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Legends for Supplementary Files

Supplementary File 1. Flax genome derived miRNA hairpin structures. All flax genome predicted miRNAs and their pre-cursors are shown with the hairpin structures of the miRNAs and the position of the mature miRNA marked and the sequence given.

Supplementary File 2. Flax UNIGENE derived miRNA hairpin structures. All flax UNIGENE predicted miRNAs and their pre-cursors are shown with the hairpin structures of the miRNAs and the position of the mature miRNA marked and the sequence given.

Supplementary File 3. Discarded flax genome derived hairpin structures. All flax genome predicted hairpin sequences which were discarded as potential pre-miRNAs on the basis of current standards for miRNA prediction are provided. 

Supplementary File 4. Discarded flax UNGENE derived hairpin structures. All flax UNIGENE predicted hairpin sequences which were discarded as potential pre-miRNAs on the basis of current standards for miRNA prediction are provided.

[bookmark: _GoBack]Supplementary File 5. Predicted targets for Unigene derived miRNAs. All flax UNIGENE predicted miRNAs which were found to have targets using the program psRNATarget as well as the parameters used, the sequences of the miRNA and target site as well as mode of inhibition as determined by the sequenced complimentarity at positions 9-11 nt of the mature miRNA are provided. 

Supplementary File 6. miRNA:target duplex structures for Contig6926. psRNATarget predicted targeting of Contig6926 by multiple novoMIR predicted miRNAs. The miRNA:target duplex structure for the targets is shown for each match as well as the parameters used.

Supplementary File 7. miRNA:target duplex structures for Contig3977. psRNATarget predicted targeting of Contig3977 by multiple novoMIR predicted miRNAs. The miRNA:target duplex structure for the targets is shown for each match as well as the parameters used.

Supplementary File 8. miRNA:target duplex structures  for miRNA:5208. Multiple psRNATarget predicted targets for novoMIR predicted miRNA:5208. The miRNA:target duplex structure for the targets is shown for each match as well as the parameters used.

Supplementary File 9. miRNA:target duplex structures for pre-miRNA:932. Multiple psRNATarget predicted targets for novoMIR predicted pre-miRNA:932. The miRNA:target duplex structure for the targets is shown for each match as well as the parameters used.

Supplementary File 10. miRNA:target duplex structures  for Scaffold1966 miRNAs. Multiple psRNATarget predicted targets for novoMIR predicted miRNAs mapping to the same region of Scaffold1966 and overlapping by 204 nt. The miRNA:target duplex structure for the targets is shown for each match as well as the parameters used.

Supplementary File 11. miRNA:target duplex structures for pre-miRNA:1209. Multiple psRNATarget predicted targets for novoMIR predicted pre-miRNA:1209. The miRNA:target duplex structure for the targets is shown for each match as well as the parameters used.

Supplementary File 12. Targets of flax miRNAs. Putative Flax miRNAs were found to target 1063 Unigenes. These targets were analyzed using the KEGG Automated Annotation Server which was able to categorize the targets according to their predicted function and network hierarchy. These 175 targets from the 1063 unigenes had KEGG orthology to proteins with a known function.

Supplementary File 13. KEGG Pathway Analysis of Linum putative miRNA targets - breakdown by heirarchy subcategory. The KO values distinguishing targets by their orthology allowed them to be classified into all related pathways using KEGG BRITE. Each KO may be classified into more than one subcategory as well as more than one heirarchy. For the four heirarchies of Metabolism, Genetic Information Processing, Environmental Processing and Cellular Processes 59, 18, 4, and 19 (respectively) pathways were found to be associated with the flax putative miRNA targets.

Supplementary File 14. The complete dataset for all miRNAs derived from the flax genome with predicted targets. The 4,247 target/miRNA combinations were identified from 220 distinct miRNA gene units. Mature and precursor sequences are listed as well as the predicted targets, the psRNATarget parameters of the match, the sequence of the target found complimentary to the miRNA, as well as the Kyoto Encyclopedia of Genes and Genomic information (KEGG) data used to categorize targets to biological networks.






>C16993265.0	is_MIRNA
	VAL:	32.22	MeanVal:	134.68169	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cguaaaauuuaggguuuaaagggcuccggccggaa
            ++-++++-++++----++++++++++++++-++++
            ++-++++-++++--||++++++++++++++-++++
    REV:    gcuuuuuuagucau--guuuuccggggccgacuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C16993265.Lu0910.pre-miRNA:1.miRNA:1	guaaaauuuaggguuuaaagg
              *********************	3:::23	3--23	>>C16993265.Lu0910.pre-miRNA:1.miRNA:2	uaaaauuuaggguuuaaaggg
               *********************	4:::24	4--24	>>C16993265.Lu0910.pre-miRNA:1.miRNA:3	aaaauuuaggguuuaaagggc
>>C16993265.Lu0910.pre-miRNA:1
	uuaggguuauaugauuuucguguuuacguaaaauuuaggguuuaaagggcuccggccggaacgagcuuucagccggggccuuuuguacugauuuuuucga
	........(((((.....)))))...((.((((.((((....((((((((((((((.((((.....)))).))))))))))))))..)))).)))).)).

###########################################################################################################################

>C17009081.0	is_MIRNA
	VAL:	4.14	MeanVal:	63.46389	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuucuauuuucaugucaaaauggucgauuucaauuggu
            ++++++---+++++-++++++++++++++-+++++----+++
            ++++++--|+++++|++++++++++++++-+++++----+++
    REV:    uuuaaauu-uaaaa-uacaguuuuaccggguaaagguuucca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17009081.Lu0910.pre-miRNA:2.miRNA:4	uuuucuauuuucaugucaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>C17009081.Lu0910.pre-miRNA:2.miRNA:5	uuucuauuuucaugucaaaau
             *********************	2:::22	2--22	>>C17009081.Lu0910.pre-miRNA:2.miRNA:6	aauuuucuauuuucaugucaa
              *********************	3:::23	3--23	>>C17009081.Lu0910.pre-miRNA:2.miRNA:7	auuuucuauuuucaugucaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17009081.Lu0910.pre-miRNA:2.miRNA:8	uucuauuuucaugucaaaaug
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17009081.Lu0910.pre-miRNA:2.miRNA:9	ucuauuuucaugucaaaaugg
>>C17009081.Lu0910.pre-miRNA:2
	aaauuuucuauuuucaugucaaaauggucgauuucaauugguuaacaccuuuggaaaugggccauuuugacauaaaauuuaaauuuuuucaaauuggcuaa
	((((((...(((((.((((((((((((((.(((((....(((....)))....))))).)))))))))))))))))))..))))))...............

###########################################################################################################################

>C17011537.0	is_MIRNA
	VAL:	2.41	MeanVal:	4.658634	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accaugggguacaguucauaguggaa-augcacuaugc
            +++++++--+++--+++++-+++---|+++++++++++
            +++++++-|+++-|+++++-+++----+++++++++++
    REV:    ugguacca-auga-aagugauacgugauacgugguacg
                           *********************	16:::36	16--35	>>C17011537.Lu0910.pre-miRNA:3.miRNA:10	ucauaguggaa-augcacuau
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17011537.Lu0910.pre-miRNA:3.miRNA:11	uucauaguggaa-augcacua
                            *********************	17:::37	17--36	>>C17011537.Lu0910.pre-miRNA:3.miRNA:12	cauaguggaa-augcacuaug
                             *********************	18:::38	18--37	>>C17011537.Lu0910.pre-miRNA:3.miRNA:13	auaguggaa-augcacuaugc
>>C17011537.Lu0910.pre-miRNA:3
	gguggauggugggagggcaccgaccaugggguacaguucauaguggaaaugcacuaugccaaagugcauggugcauagugcauagugaaaguaaccaugguu
	.......((((......)))).(((((((..(((..(((((.(((...(((((((((((......)))))))))))....))).))))).))).))))))).

###########################################################################################################################

>C17014721.0	is_MIRNA
	VAL:	1.89	MeanVal:	21.5122971666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugagguaaaaaaaaauuggacggucggu--guugaaugccga-cg
            +++++--++++++++----+++++++++++||+++++-+++++-|++
            +++++-|++++++++--||+++++++++++--+++++-+++++--++
    REV:    uuauua-auuuuuuuau--ccugccagucgugcggcuggcggucggc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17014721.Lu0910.pre-miRNA:4.miRNA:14	uaaaaaaaaauuggacggucg
             *********************	2:::22	2--22	>>C17014721.Lu0910.pre-miRNA:4.miRNA:15	augagguaaaaaaaaauugga
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17014721.Lu0910.pre-miRNA:4.miRNA:16	aaaaaaaaauuggacggucgg
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17014721.Lu0910.pre-miRNA:4.miRNA:17	guaaaaaaaaauuggacgguc
                *********************	5:::25	5--25	>>C17014721.Lu0910.pre-miRNA:4.miRNA:18	agguaaaaaaaaauuggacgg
              *********************	3:::23	3--23	>>C17014721.Lu0910.pre-miRNA:4.miRNA:19	ugagguaaaaaaaaauuggac
>>C17014721.Lu0910.pre-miRNA:4
	cccgucgaugagguaaaaaaaaauuggacggucgguguugaaugccgacggugacggcuggcggucggcgugcugaccguccuauuuuuuuaauuauuauau
	......(((((..((((((((....((((((((((((((((.(((((.((....))..))))).)))))..)))))))))))..)))))))).)))))....

###########################################################################################################################

>C17026747.0	is_MIRNA
	VAL:	2.70	MeanVal:	7.51177983333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcugguuccggcccaagcuagcug-cggccggaa
            +++++++++++++++++++-+++-++|+++++++++
            +++++++++++++++++++-+++|++-+++++++++
    REV:    ggcgaccaaggccggguuccauc-acggucggucuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17026747.Lu0910.pre-miRNA:5.miRNA:20	gcugguuccggcccaagcuag
             *********************	2:::22	2--22	>>C17026747.Lu0910.pre-miRNA:5.miRNA:21	cgcugguuccggcccaagcua
>>C17026747.Lu0910.pre-miRNA:5
	cggccgagaggggcuccggcuggccgcugguuccggcccaagcuagcugcggccggaaauuuguucuggcuggcacuaccuugggccggaaccagcgggcggg
	((((((.(((...))))))))).(((((((((((((((((((.(((.(((((((((((.....))))))))).))))).))))))))))))))))))).....

###########################################################################################################################

>C17028591.0	is_MIRNA
	VAL:	36.90	MeanVal:	569.05968	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuuagauuuuaguguuuagguuuuagcauuuuggguuuuggauuu
            ++++++++--+++++++++++++-+++++-+++-++-+++--++++++
            ++++++++--+++++++++++++-+++++|+++-++-+++--++++++
    REV:    cccaaaucacaaaucacaaaucccaaauu-ugauaugcggguuuuggg
             *********************	2:::22	2--22	>>C17028591.Lu0910.pre-miRNA:6.miRNA:22	gguuuagauuuuaguguuuag
              *********************	3:::23	3--23	>>C17028591.Lu0910.pre-miRNA:6.miRNA:23	guuuagauuuuaguguuuagg
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17028591.Lu0910.pre-miRNA:6.miRNA:24	agauuuuaguguuuagguuuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17028591.Lu0910.pre-miRNA:6.miRNA:25	uagauuuuaguguuuagguuu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17028591.Lu0910.pre-miRNA:6.miRNA:26	gauuuuaguguuuagguuuua
               *********************	4:::24	4--24	>>C17028591.Lu0910.pre-miRNA:6.miRNA:27	uuuagauuuuaguguuuaggu
>>C17028591.Lu0910.pre-miRNA:6
	ggguuuagauuuuaguguuuagguuuuagcauuuuggguuuuggauuuuggauuuuggguuuugggcguauaguuuaaacccuaaacacuaaacacuaaacccu
	((((((((..(((((((((((((.(((((.(((.((.(((..((((((........))))))..))).)).)))))))).)))))))))))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>C17029611.0	is_MIRNA
	VAL:	0.92	MeanVal:	6.36398	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccggcgucgaggcg--ucccgua-aaauuagguaucggaaggc
            ++++++-+++-+++-||++++---|+++--++++-+++++++++
            ++++++|+++|+++---++++----+++--++++-+++++++++
    REV:    aggccg-ggc-cuggugagggaagguuuuuuuuaaagccuuccg
                                  *********************	23:::43	21--40	>>C17029611.Lu0910.pre-miRNA:7.miRNA:28	ua-aaauuagguaucggaagg
                                   *********************	24:::44	22--41	>>C17029611.Lu0910.pre-miRNA:7.miRNA:29	a-aaauuagguaucggaaggc
                                 *********************	22:::42	20--39	>>C17029611.Lu0910.pre-miRNA:7.miRNA:30	gua-aaauuagguaucggaag
                                *********************	21:::41	19--38	>>C17029611.Lu0910.pre-miRNA:7.miRNA:31	cgua-aaauuagguaucggaa
                               *********************	20:::40	18--37	>>C17029611.Lu0910.pre-miRNA:7.miRNA:32	ccgua-aaauuagguaucgga
>>C17029611.Lu0910.pre-miRNA:7
	aaaaucacguccggcgucgaggcgucccguaaaauuagguaucggaaggccucagugccuuccgaaauuuuuuuuggaagggagugguccgggccggaagcucg
	.........((((((.(((.(((.((((...(((..((((.(((((((((......))))))))).))))..)))....))))...))))))))))))......

###########################################################################################################################

>C17033605.1	is_MIRNA
	VAL:	7.17	MeanVal:	142.7308	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caucgugcauagugcaccauaacucggcgcacuauucau
            +++-+++++++++++++--------+++++++-++++++
            +++-+++++++++++++--------+++++++|++++++
    REV:    guguuacguauuaugugauaccauaccgugug-ugagua
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17033605.Lu0910.pre-miRNA:8.miRNA:33	ugcauagugcaccauaacucg
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17033605.Lu0910.pre-miRNA:8.miRNA:34	gcauagugcaccauaacucgg
                *********************	5:::25	5--25	>>C17033605.Lu0910.pre-miRNA:8.miRNA:35	gugcauagugcaccauaacuc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17033605.Lu0910.pre-miRNA:8.miRNA:36	cauagugcaccauaacucggc
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17033605.Lu0910.pre-miRNA:8.miRNA:37	auagugcaccauaacucggcg
               *********************	4:::24	4--24	>>C17033605.Lu0910.pre-miRNA:8.miRNA:38	cgugcauagugcaccauaacu
>>C17033605.Lu0910.pre-miRNA:8
	ugcaucgugcauagugcaccauaacucggcgcacuauucauagugcaugaugagugugugccauaccauaguguauuaugcauugugaaugguggaauagcauc
	..(((.(((((((((((((........(((((((.((((((........)))))))))))))........))))))))))))).)))...((((......))))

###########################################################################################################################

>C17036475.2	is_MIRNA
	VAL:	2.50	MeanVal:	9.81265366666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuuauau-uuuaggagguuucuuuguucgcu
            ++++++++-|+++-+++++++++-----+++++
            ++++++++--+++-+++++++++|||||+++++
    REV:    gugaguauuuagaacuucuaaag-----agcga
             *********************	2:::22	2--21	>>C17036475.Lu0910.pre-miRNA:9.miRNA:39	acuuauau-uuuaggagguuu
              *********************	3:::23	3--22	>>C17036475.Lu0910.pre-miRNA:9.miRNA:40	cuuauau-uuuaggagguuuc
               *********************	4:::24	4--23	>>C17036475.Lu0910.pre-miRNA:9.miRNA:41	uuauau-uuuaggagguuucu
>>C17036475.Lu0910.pre-miRNA:9
	ucacuuauauuuuaggagguuucuuuguucgcuacaaccuuuguucaguguuccaacaaggaacacaaugaagcgagaaaucuucaagauuuaugagugugaga
	.((((((((.(((.(((((((((.....(((((..(((....)))..(((((((.....))))))).....)))))))))))))).)))..)))))))).....

###########################################################################################################################

>C17037211.0	is_MIRNA
	VAL:	5147.45	MeanVal:	76345.3293258333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augcagauuac-uuuuuccgucauaauacuaauuacgacaugu
            ++++++++++-|++++++--+++++++++-----++-++++++
            ++++++++++--++++++-|+++++++++---||++|++++++
    REV:    uacguuuaauuaagaaaga-aguauuaugcac--ug-uguacg
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17037211.Lu0910.pre-miRNA:10.miRNA:42	auuac-uuuuuccgucauaau
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17037211.Lu0910.pre-miRNA:10.miRNA:43	uuac-uuuuuccgucauaaua
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17037211.Lu0910.pre-miRNA:10.miRNA:44	uac-uuuuuccgucauaauac
                          *********************	15:::35	14--34	>>C17037211.Lu0910.pre-miRNA:10.miRNA:45	uuuccgucauaauacuaauua
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17037211.Lu0910.pre-miRNA:10.miRNA:46	gauuac-uuuuuccgucauaa
                *********************	5:::25	5--24	>>C17037211.Lu0910.pre-miRNA:10.miRNA:47	agauuac-uuuuuccgucaua
>>C17037211.Lu0910.pre-miRNA:10
	gucucaugcauaucccaugcagauuacuuuuuccgucauaauacuaauuacgacauguugauuugcaugugucacguauuaugaagaaagaauuaauuugcauu
	................((((((((((.((((((..(((((((((.....((.((((((......))))))))...))))))))).))))))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>C17038607.0	is_MIRNA
	VAL:	1.55	MeanVal:	10.354113	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugaug-ugcaug---uuggu-uaucaucccccaaugauauugaagg
            ++++----|+++++-|||++++-|+++-++++----+++++++++++++
            ++++-----+++++----++++--+++-++++--||+++++++++++++
    REV:    uacgaauugacguaaaaaagccuuguguuaggca--uauuauaacuucc
                                       *********************	28:::48	23--43	>>C17038607.Lu0910.pre-miRNA:11.miRNA:48	caucccccaaugauauugaag
                                        *********************	29:::49	24--44	>>C17038607.Lu0910.pre-miRNA:11.miRNA:49	aucccccaaugauauugaagg
                                      *********************	27:::47	22--42	>>C17038607.Lu0910.pre-miRNA:11.miRNA:50	ucaucccccaaugauauugaa
                                     *********************	26:::46	21--41	>>C17038607.Lu0910.pre-miRNA:11.miRNA:51	aucaucccccaaugauauuga
>>C17038607.Lu0910.pre-miRNA:11
	gugugaugugcauguugguuaucaucccccaaugauauugaaggaacgacauaaccuucaauauuauacggauuguguuccgaaaaaaugcaguuaagcauaaca
	((((....(((((.((((.(((.((((....(((((((((((((..........)))))))))))))..)))).)))..))))....))))).....))))....

###########################################################################################################################

>C17038607.1	is_MIRNA
	VAL:	1.48	MeanVal:	9.89584799999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugaugugcaug---uuggu-uaucaucccccaaugauauugaagg
            ++-++++-+++++-|||++++-|+++-++++----+++++++++++++
            ++-++++|+++++----++++--+++-++++--||+++++++++++++
    REV:    cgaauug-acguaaaaaagccuuguguuaggca--uauuauaacuucc
                                      *********************	27:::47	23--43	>>C17038607.Lu0910.pre-miRNA:12.miRNA:52	caucccccaaugauauugaag
                                       *********************	28:::48	24--44	>>C17038607.Lu0910.pre-miRNA:12.miRNA:53	aucccccaaugauauugaagg
                                     *********************	26:::46	22--42	>>C17038607.Lu0910.pre-miRNA:12.miRNA:54	ucaucccccaaugauauugaa
                                    *********************	25:::45	21--41	>>C17038607.Lu0910.pre-miRNA:12.miRNA:55	aucaucccccaaugauauuga
>>C17038607.Lu0910.pre-miRNA:12
	gugugaugugcauguugguuaucaucccccaaugauauugaaggaacgacauaaccuucaauauuauacggauuguguuccgaaaaaaugcaguuaagcauaaca
	((.((((.(((((.((((.(((.((((....(((((((((((((..........)))))))))))))..)))).)))..))))....))))))))).))......

###########################################################################################################################

>C17041507.0	is_MIRNA
	VAL:	400.81	MeanVal:	3958.64009966667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaagg-ccucggccguuccgaaauuuagguuucggaagg
            ++++++|++--+++--++++++++++++++++++++-+++
            ++++++-++--+++-|++++++++++++++++++++-+++
    REV:    ccuuccuggcuccga-aaggcuuuggauuuaaagcccucc
                             *********************	18:::38	17--37	>>C17041507.Lu0910.pre-miRNA:13.miRNA:56	uccgaaauuuagguuucggaa
                            *********************	17:::37	16--36	>>C17041507.Lu0910.pre-miRNA:13.miRNA:57	uuccgaaauuuagguuucgga
                               *********************	20:::40	19--39	>>C17041507.Lu0910.pre-miRNA:13.miRNA:58	cgaaauuuagguuucggaagg
                              *********************	19:::39	18--38	>>C17041507.Lu0910.pre-miRNA:13.miRNA:59	ccgaaauuuagguuucggaag
              *********************	3:::23	3--22	>>C17041507.Lu0910.pre-miRNA:13.miRNA:60	aagg-ccucggccguuccgaa
               *********************	4:::24	4--23	>>C17041507.Lu0910.pre-miRNA:13.miRNA:61	agg-ccucggccguuccgaaa
>>C17041507.Lu0910.pre-miRNA:13
	uaucggaaggccucggccguuccgaaauuuagguuucggaaggccucgaucccucccgaaauuuagguuucggaaagccucgguccuuccaaaaauuagguaucg
	....((((((((..(((..((((((((((((((((((((.(((........))).)))))))))))))))))))).)))..)).))))))...............

###########################################################################################################################

>C17045203.0	is_MIRNA
	VAL:	5.87	MeanVal:	75.7119268333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuuucaugucuaaauugucaauuugcaaagg
            ++++++++-++-+++++-++++++++-++-+++
            ++++++++-++-+++++-++++++++|++-+++
    REV:    uuaaaaguccacguuuaccaguuaag-guauuc
               *********************	4:::24	4--24	>>C17045203.Lu0910.pre-miRNA:14.miRNA:62	uuucaugucuaaauugucaau
              *********************	3:::23	3--23	>>C17045203.Lu0910.pre-miRNA:14.miRNA:63	uuuucaugucuaaauugucaa
                *********************	5:::25	5--25	>>C17045203.Lu0910.pre-miRNA:14.miRNA:64	uucaugucuaaauugucaauu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17045203.Lu0910.pre-miRNA:14.miRNA:65	auuuucaugucuaaauuguca
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17045203.Lu0910.pre-miRNA:14.miRNA:66	ucaugucuaaauugucaauuu
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17045203.Lu0910.pre-miRNA:14.miRNA:67	ucuaaauugucaauuugcaaa
>>C17045203.Lu0910.pre-miRNA:14
	uucaauuuucaugucuaaauugucaauuugcaaaggggguuaacuuauggaauugaccauuugcaccugaaaauuacaaaaauuucaaauugacuaauauuugac
	...((((((((.((.(((((.((((((((.((.(((.......))).)))))))))).))))).)).)))))))).........((((((........)))))).

###########################################################################################################################

>C17051629.0	is_MIRNA
	VAL:	16.99	MeanVal:	290.033654166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuagccauuac--caauaaaacauuaguaaau
            +++++++++--||++++++++--++++-++++
            +++++++++----++++++++--++++|++++
    REV:    aaucgguaaaaguguuauuuuaaaguu-uuua
             *********************	2:::22	2--20	>>C17051629.Lu0910.pre-miRNA:15.miRNA:68	uagccauuac--caauaaaac
              *********************	3:::23	3--21	>>C17051629.Lu0910.pre-miRNA:15.miRNA:69	agccauuac--caauaaaaca
                 *********************	6:::26	6--24	>>C17051629.Lu0910.pre-miRNA:15.miRNA:70	cauuac--caauaaaacauua
               *********************	4:::24	4--22	>>C17051629.Lu0910.pre-miRNA:15.miRNA:71	gccauuac--caauaaaacau
                      *********************	11:::31	11--29	>>C17051629.Lu0910.pre-miRNA:15.miRNA:72	c--caauaaaacauuaguaaa
                  *********************	7:::27	7--25	>>C17051629.Lu0910.pre-miRNA:15.miRNA:73	auuac--caauaaaacauuag
>>C17051629.Lu0910.pre-miRNA:15
	augaaacuugauuuuuuagccauuaccaauaaaacauuaguaaauuucaauuuuugaaauuuuauugugaaaauggcuaauuuccauaaguuaaccccuuuggaaa
	...............(((((((((..((((((((..((((.((((....))))))))..))))))))....))))))))).(((((.(((.......)))))))).

###########################################################################################################################

>C17057543.0	is_MIRNA
	VAL:	31.40	MeanVal:	463.158134833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccggacuccaaaccauc-caauuuuuuucuaugacgcguauuauuuguuau
            +++-++++++++++--++|++++++++++-+++++-++-+++-----+++++
            +++|++++++++++-|++-++++++++++-+++++-++-+++----|+++++
    REV:    ugg-cugagguuugc-agaguuaaaaaaauaugcuuugaauacagu-uagug
                                *********************	21:::41	20--40	>>C17057543.Lu0910.pre-miRNA:16.miRNA:74	aauuuuuuucuaugacgcgua
                                 *********************	22:::42	21--41	>>C17057543.Lu0910.pre-miRNA:16.miRNA:75	auuuuuuucuaugacgcguau
                               *********************	20:::40	19--39	>>C17057543.Lu0910.pre-miRNA:16.miRNA:76	caauuuuuuucuaugacgcgu
                                  *********************	23:::43	22--42	>>C17057543.Lu0910.pre-miRNA:16.miRNA:77	uuuuuuucuaugacgcguauu
                            *********************	17:::37	17--36	>>C17057543.Lu0910.pre-miRNA:16.miRNA:78	uc-caauuuuuuucuaugacg
                      *********************	11:::31	11--30	>>C17057543.Lu0910.pre-miRNA:16.miRNA:79	aaaccauc-caauuuuuuucu
>>C17057543.Lu0910.pre-miRNA:16
	ggccggacuccaaaccauccaauuuuuuucuaugacgcguauuauuuguuauaauggugauugacauaaguuucguauaaaaaaauugagacguuuggagucgguga
	.(((.((((((((((..((((((((((((.(((((.((.(((.....(((((....)))))....))).)).))))).)))))))))).)).)))))))))))))..

###########################################################################################################################

>C17059787.0	is_MIRNA
	VAL:	1.89	MeanVal:	29.4665933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caauuugaaaauuuugaaauuugcauguaaauauggccaauuuccauagu
            +++++++++++++++---++++-+++++---------+++++++++-+++
            +++++++++++++++--|++++-+++++---------+++++++++-+++
    REV:    guuaaacuuuuaaaaag-uaaaaguacaguuuaaagaguuaaagguuucg
             *********************	2:::22	2--22	>>C17059787.Lu0910.pre-miRNA:17.miRNA:80	aauuugaaaauuuugaaauuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17059787.Lu0910.pre-miRNA:17.miRNA:81	auuugaaaauuuugaaauuug
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17059787.Lu0910.pre-miRNA:17.miRNA:82	ugaaaauuuugaaauuugcau
                *********************	5:::25	5--25	>>C17059787.Lu0910.pre-miRNA:17.miRNA:83	uugaaaauuuugaaauuugca
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17059787.Lu0910.pre-miRNA:17.miRNA:84	aaaauuuugaaauuugcaugu
               *********************	4:::24	4--24	>>C17059787.Lu0910.pre-miRNA:17.miRNA:85	uuugaaaauuuugaaauuugc
>>C17059787.Lu0910.pre-miRNA:17
	ccaauuugaaaauuuugaaauuugcauguaaauauggccaauuuccauaguuuaacccgcuuuggaaauugagaaauuugacaugaaaaugaaaaauuuucaaauug
	.(((((((((((((((...((((.(((((.........(((((((((.(((.......))).))))))))).........))))).))))..)))))))))))))))

###########################################################################################################################

>C17060327.0	is_MIRNA
	VAL:	1.92	MeanVal:	9.850072	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcauggugg-au-gugcaaaauacccaggugcgauguguauagugg
            +++++-++++|++|+++++---+++----+++++++++++++-++++
            +++++-++++-++-+++++--|+++---|+++++++++++++-++++
    REV:    auguaauaccauaccacguga-auguag-uauguuauacgugacacc
                   *********************	8:::28	8--26	>>C17060327.Lu0910.pre-miRNA:18.miRNA:86	ugg-au-gugcaaaauaccca
                  *********************	7:::27	7--25	>>C17060327.Lu0910.pre-miRNA:18.miRNA:87	gugg-au-gugcaaaauaccc
                           *********************	16:::36	14--34	>>C17060327.Lu0910.pre-miRNA:18.miRNA:88	ugcaaaauacccaggugcgau
                              *********************	19:::39	17--37	>>C17060327.Lu0910.pre-miRNA:18.miRNA:89	aaaauacccaggugcgaugug
                          *********************	15:::35	13--33	>>C17060327.Lu0910.pre-miRNA:18.miRNA:90	gugcaaaauacccaggugcga
                             *********************	18:::38	16--36	>>C17060327.Lu0910.pre-miRNA:18.miRNA:91	caaaauacccaggugcgaugu
>>C17060327.Lu0910.pre-miRNA:18
	cauagugcaugguggaugugcaaaauacccaggugcgauguguauagugggagugcauuguaccacagugcauauuguaugauguaagugcaccauaccauaaugua
	.....(((((.(((((((((((...(((....(((((((((((((.((((............)))).)))))))))))))...)))..))))).)).)))).)))))

###########################################################################################################################

>C17065113.0	is_MIRNA
	VAL:	10.01	MeanVal:	173.291653333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caagauuggugcuauagacagucaaaguuagcgcu
            +++-+++++++++++-++--++++++----+++++
            +++-+++++++++++-++--++++++---|+++++
    REV:    guuguaaccgcgauaccuaccaguuuaac-cgcga
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17065113.Lu0910.pre-miRNA:19.miRNA:92	uuggugcuauagacagucaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>C17065113.Lu0910.pre-miRNA:19.miRNA:93	auuggugcuauagacagucaa
             *********************	2:::22	2--22	>>C17065113.Lu0910.pre-miRNA:19.miRNA:94	aagauuggugcuauagacagu
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17065113.Lu0910.pre-miRNA:19.miRNA:95	uggugcuauagacagucaaag
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17065113.Lu0910.pre-miRNA:19.miRNA:96	ggugcuauagacagucaaagu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17065113.Lu0910.pre-miRNA:19.miRNA:97	gugcuauagacagucaaaguu
>>C17065113.Lu0910.pre-miRNA:19
	caagauuggugcuauagacagucaaaguuagcgcuaugcacaaagcgccaauuugaccauccauagcgccaauguugauaucccuuucugaucaucucgagucaaagu
	(((.(((((((((((.((..((((((....(((((........)))))...))))))..)).))))))))))).)))...........((((........))))....

###########################################################################################################################

>C17065605.0	is_MIRNA
	VAL:	3.30	MeanVal:	54.968576	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuuuucguauaua--agaauauugauagaaauaauugaauuu
            ++++++--+++++++||++++-+++-+++++++++-++++++++
            ++++++--+++++++--++++|+++-+++++++++-++++++++
    REV:    ccaaagcacauauauagucuu-uagguaucuuuauaaacuuaaa
                                  *********************	23:::43	21--41	>>C17065605.Lu0910.pre-miRNA:20.miRNA:98	auugauagaaauaauugaauu
                                   *********************	24:::44	22--42	>>C17065605.Lu0910.pre-miRNA:20.miRNA:99	uugauagaaauaauugaauuu
                             *********************	18:::38	16--36	>>C17065605.Lu0910.pre-miRNA:20.miRNA:100	agaauauugauagaaauaauu
                                *********************	21:::41	19--39	>>C17065605.Lu0910.pre-miRNA:20.miRNA:101	auauugauagaaauaauugaa
                               *********************	20:::40	18--38	>>C17065605.Lu0910.pre-miRNA:20.miRNA:102	aauauugauagaaauaauuga
                                 *********************	22:::42	20--40	>>C17065605.Lu0910.pre-miRNA:20.miRNA:103	uauugauagaaauaauugaau
>>C17065605.Lu0910.pre-miRNA:20
	gaaauuagguuuuucguauauaagaauauugauagaaauaauugaauuucaaaaaacaaaauucaaauauuucuauggauuucugauauauacacgaaacccaaaaug
	.......((((((..(((((((((((.(((.(((((((((.((((((((.........)))))))).))))))))).)))))))..)))))))..)))))).......

###########################################################################################################################

>C17069935.0	is_MIRNA
	VAL:	2.81	MeanVal:	6.92788	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugguau-ggugcacuucuaccauuuuguacgcacuaugcaacuuagaag
            ++++--|++++++++--+++++---++++-+++---++++-----++++
            ++++---++++++++-|+++++---++++|+++|||++++-----++++
    REV:    accaacuccacguggu-augguuucacau-cgu---acguaguuccuuc
                    *********************	9:::29	8--28	>>C17069935.Lu0910.pre-miRNA:21.miRNA:104	gugcacuucuaccauuuugua
                   *********************	8:::28	7--27	>>C17069935.Lu0910.pre-miRNA:21.miRNA:105	ggugcacuucuaccauuuugu
>>C17069935.Lu0910.pre-miRNA:21
	uacaccuugguauggugcacuucuaccauuuuguacgcacuaugcaacuuagaagggugcacuuccuugaugcaugcuacacuuugguauggugcaccucaaccaucc
	.......((((..((((((((..(((((...((((.(((...((((.....((((......)))).....)))))))))))...))))).))))))))...))))...

###########################################################################################################################

>C17070861.0	is_MIRNA
	VAL:	159.97	MeanVal:	3007.47924	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agucuacauuuuucaaccaauucauuguauuaguuucauuaguuucuuca
            ++++++--++--+++-+++---+++++-++++++++---++++----+++
            ++++++--++-|+++-+++---+++++|++++++++---++++----+++
    REV:    ucggauagagu-aguagguauuguaac-uaaucaaauauaucauuuuagu
                                        *********************	29:::49	29--49	>>C17070861.Lu0910.pre-miRNA:22.miRNA:106	auuaguuucauuaguuucuuc
                                         *********************	30:::50	30--50	>>C17070861.Lu0910.pre-miRNA:22.miRNA:107	uuaguuucauuaguuucuuca
                                       *********************	28:::48	28--48	>>C17070861.Lu0910.pre-miRNA:22.miRNA:108	uauuaguuucauuaguuucuu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C17070861.Lu0910.pre-miRNA:22.miRNA:109	auuguauuaguuucauuaguu
                                *********************	21:::41	21--41	>>C17070861.Lu0910.pre-miRNA:22.miRNA:110	uucauuguauuaguuucauua
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C17070861.Lu0910.pre-miRNA:22.miRNA:111	guauuaguuucauuaguuucu
>>C17070861.Lu0910.pre-miRNA:22
	aauagucuacauuuuucaaccaauucauuguauuaguuucauuaguuucuucauuaguugauuuuacuauauaaacuaaucaauguuauggaugaugagauaggcuua
	...((((((..((..(((.(((...(((((.((((((((...((((....(((.....)))....))))...)))))))))))))...))).))).))..))))))..

###########################################################################################################################

>C17071611.0	is_MIRNA
	VAL:	85.24	MeanVal:	612.003814	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauagc--uuaacccccuuggaaaucgggaauuuuuuacau-agauauuaaa
            ++-++-||++++++----++++++++++--+++++++----|++++++++++
            ++-++---++++++--||++++++++++--+++++++-----++++++++++
    REV:    guuuccccaauuggau--accuuugguugguaaaaggguuuuuuuauaauuu
                                          *********************	31:::51	29--48	>>C17071611.Lu0910.pre-miRNA:23.miRNA:112	auuuuuuacau-agauauuaa
                                           *********************	32:::52	30--49	>>C17071611.Lu0910.pre-miRNA:23.miRNA:113	uuuuuuacau-agauauuaaa
                                         *********************	30:::50	28--47	>>C17071611.Lu0910.pre-miRNA:23.miRNA:114	aauuuuuuacau-agauauua
>>C17071611.Lu0910.pre-miRNA:23
	cauagcuuaacccccuuggaaaucgggaauuuuuuacauagauauuaaaaauuuuuaauauuuuuuugggaaaaugguugguuuccauagguuaaccccuuuggaaau
	((.((.((((((....((((((((((..(((((((....((((((((((....)))))))))).....)))))))..))))))))))..))))))...)).)).....

###########################################################################################################################

>C17074415.0	is_MIRNA
	VAL:	15.12	MeanVal:	237.941458333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcaccauaccacagugcaccu-auuacggugcacuucuacuua
            ++++++-+++--++++++++-++|++++++++++++-++++-+++
            ++++++-+++-|++++++++-++-++++++++++++-++++|+++
    REV:    uacgugauauu-ugucacguagauuaaugccacguguagau-aau
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17074415.Lu0910.pre-miRNA:24.miRNA:115	cauaccacagugcaccu-auu
                                *********************	21:::41	21--40	>>C17074415.Lu0910.pre-miRNA:24.miRNA:116	ccu-auuacggugcacuucua
                               *********************	20:::40	20--39	>>C17074415.Lu0910.pre-miRNA:24.miRNA:117	accu-auuacggugcacuucu
                *********************	5:::25	5--24	>>C17074415.Lu0910.pre-miRNA:24.miRNA:118	accauaccacagugcaccu-a
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17074415.Lu0910.pre-miRNA:24.miRNA:119	agugcaccu-auuacggugca
                        *********************	13:::33	13--32	>>C17074415.Lu0910.pre-miRNA:24.miRNA:120	acagugcaccu-auuacggug
>>C17074415.Lu0910.pre-miRNA:24
	ugaugaaagugcaccauaccacagugcaccuauuacggugcacuucuacuuaugcauaauagaugugcaccguaauuagaugcacuguuuauagugcaugaugaaagug
	........((((((.(((..((((((((.((((((((((((((.((((.(((....))))))).)))))))))))).)).)))))))).))).))))))..........

###########################################################################################################################

>C17074875.0	is_MIRNA
	VAL:	3.31	MeanVal:	17.798092	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggcauuucgggaugugguguuugaaauaacu
            +++++-----++++---++++++++++++++++
            +++++-||||++++|||++++++++++++++++
    REV:    caccgc----cccu---ccauaaacuuuauuga
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17074875.Lu0910.pre-miRNA:25.miRNA:121	gaugugguguuugaaauaacu
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17074875.Lu0910.pre-miRNA:25.miRNA:122	gggaugugguguuugaaauaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17074875.Lu0910.pre-miRNA:25.miRNA:123	ggaugugguguuugaaauaac
>>C17074875.Lu0910.pre-miRNA:25
	acgaaauauguggcauuucgggaugugguguuugaaauaacucguuuuuucaguuauuucaaauaccuccccgccacuuggguauuugaaauaccucacuauuuugaga
	.(((((((.(((((.....((((...((((((((((((((((.........)))))))))))))))))))).)))))..((((((.....))))))...)))))))...

###########################################################################################################################

>C17075595.0	is_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	20.4730933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauc
            ++++++++++++++++++++-++++++---+++++
            ++++++++++++++++++++-++++++---+++++
    REV:    uuucaacuguuagguaagaucuuuaaaacaguuag
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17075595.Lu0910.pre-miRNA:26.miRNA:124	cauucugaaaauuucgccaau
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17075595.Lu0910.pre-miRNA:26.miRNA:125	aauccauucugaaaauuucgc
                          *********************	15:::35	15--35	>>C17075595.Lu0910.pre-miRNA:26.miRNA:126	auucugaaaauuucgccaauc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17075595.Lu0910.pre-miRNA:26.miRNA:127	acaauccauucugaaaauuuc
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17075595.Lu0910.pre-miRNA:26.miRNA:128	ccauucugaaaauuucgccaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17075595.Lu0910.pre-miRNA:26.miRNA:129	uccauucugaaaauuucgcca
>>C17075595.Lu0910.pre-miRNA:26
	aaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauccuuuccaaaaaaccuaauuuuaccaaguauagcgcaacgauugacaaaauuucuagaauggauugucaacuuug
	((((((((((((((((((((.((((((...(((((.......((((......)))).....((.....))...)))))...)))))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17081389.0	is_MIRNA
	VAL:	786.48	MeanVal:	7829.4551885	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaugacgacggucgcucaugacuguuuccau
            ++++-+++++++++++++-++--+++--+++
            ++++-+++++++++++++-++--+++--+++
    REV:    uugccgcugucagcgaguucucucagcagua
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17081389.Lu0910.pre-miRNA:27.miRNA:130	gucgcucaugacuguuuccau
                *********************	5:::25	5--25	>>C17081389.Lu0910.pre-miRNA:27.miRNA:131	acgacggucgcucaugacugu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17081389.Lu0910.pre-miRNA:27.miRNA:132	acggucgcucaugacuguuuc
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17081389.Lu0910.pre-miRNA:27.miRNA:133	ggucgcucaugacuguuucca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17081389.Lu0910.pre-miRNA:27.miRNA:134	gacgacggucgcucaugacug
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17081389.Lu0910.pre-miRNA:27.miRNA:135	cggucgcucaugacuguuucc
>>C17081389.Lu0910.pre-miRNA:27
	ccgccuucaaugacgacggucgcucaugacuguuuccauugaaugacgacucucuugagcgacugucgccguugaauggcgacggcguauguguggcggucgccauuca
	........((((.(((((((((((((.((..(((..(((...)))..)))..)).))))))))))))).))))((((((((((.((.........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>C17081389.1	is_MIRNA
	VAL:	508.41	MeanVal:	5354.42255383333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcc-uucaaugacgacggucgcucaugacuguuuccau
            ++++|+++++++-+++++++++++++-++--+++--+++
            ++++-+++++++-+++++++++++++-++--+++--+++
    REV:    gcgguaaguugccgcugucagcgaguucucucagcagua
                              *********************	19:::39	18--38	>>C17081389.Lu0910.pre-miRNA:28.miRNA:136	gucgcucaugacuguuuccau
                    *********************	9:::29	8--28	>>C17081389.Lu0910.pre-miRNA:28.miRNA:137	aaugacgacggucgcucauga
                        *********************	13:::33	12--32	>>C17081389.Lu0910.pre-miRNA:28.miRNA:138	acgacggucgcucaugacugu
                  *********************	7:::27	6--26	>>C17081389.Lu0910.pre-miRNA:28.miRNA:139	ucaaugacgacggucgcucau
                 *********************	6:::26	5--25	>>C17081389.Lu0910.pre-miRNA:28.miRNA:140	uucaaugacgacggucgcuca
                             *********************	18:::38	17--37	>>C17081389.Lu0910.pre-miRNA:28.miRNA:141	ggucgcucaugacuguuucca
>>C17081389.Lu0910.pre-miRNA:28
	ccgccuucaaugacgacggucgcucaugacuguuuccauugaaugacgacucucuugagcgacugucgccguugaauggcgacggcguauguguggcggucgccauuca
	.(((((((((((.(((((((((((((.((..(((..(((...)))..)))..)).))))))))))))).))))))).))))..((((..((.....))..)))).....

###########################################################################################################################

>C17089193.0	is_MIRNA
	VAL:	1.09	MeanVal:	23.037368	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuugaaaauuuuaaauuuucaucucaaaauugucuauuucgaaagg
            ++++++++++++----+++++-+++-+++++-+++-+++++---+++
            ++++++++++++----+++++-+++-+++++-+++-+++++---+++
    REV:    uaaacuuuuaaauuccaaaaggagacuuuuaccagcuaaaggugucc
             *********************	2:::22	2--22	>>C17089193.Lu0910.pre-miRNA:29.miRNA:142	uuugaaaauuuuaaauuuuca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17089193.Lu0910.pre-miRNA:29.miRNA:143	uugaaaauuuuaaauuuucau
               *********************	4:::24	4--24	>>C17089193.Lu0910.pre-miRNA:29.miRNA:144	ugaaaauuuuaaauuuucauc
                *********************	5:::25	5--25	>>C17089193.Lu0910.pre-miRNA:29.miRNA:145	gaaaauuuuaaauuuucaucu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17089193.Lu0910.pre-miRNA:29.miRNA:146	auuuuaaauuuucaucucaaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17089193.Lu0910.pre-miRNA:29.miRNA:147	aauuuuaaauuuucaucucaa
>>C17089193.Lu0910.pre-miRNA:29
	auuugaaaauuuuaaauuuucaucucaaaauugucuauuucgaaaggauauccuguggaaaucgaccauuuucagaggaaaaccuuaaauuuucaaauccgcuaauacuu
	((((((((((((....(((((.(((.(((((.(((.(((((...(((....)))...))))).))).))))).))).)))))....))))))))))))............

###########################################################################################################################

>C17089755.0	is_MIRNA
	VAL:	15.07	MeanVal:	314.889536166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuauaaauaauggucaaacgauguuaaaaauaaauuuauucagugu
            ++++-+++++++++++-+++-++-++++++-+++--++++----++++
            ++++|+++++++++++-+++-++-++++++-+++--++++---|++++
    REV:    ggaa-guuuauuaucgcuuuacuucaauuuauauaaaaauuuc-uacg
                             *********************	18:::38	18--38	>>C17089755.Lu0910.pre-miRNA:30.miRNA:148	aaacgauguuaaaaauaaauu
                               *********************	20:::40	20--40	>>C17089755.Lu0910.pre-miRNA:30.miRNA:149	acgauguuaaaaauaaauuua
                              *********************	19:::39	19--39	>>C17089755.Lu0910.pre-miRNA:30.miRNA:150	aacgauguuaaaaauaaauuu
                                *********************	21:::41	21--41	>>C17089755.Lu0910.pre-miRNA:30.miRNA:151	cgauguuaaaaauaaauuuau
                            *********************	17:::37	17--37	>>C17089755.Lu0910.pre-miRNA:30.miRNA:152	caaacgauguuaaaaauaaau
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C17089755.Lu0910.pre-miRNA:30.miRNA:153	gauguuaaaaauaaauuuauu
>>C17089755.Lu0910.pre-miRNA:30
	uaugguaacccuuauaaauaauggucaaacgauguuaaaaauaaauuuauucaguguaauuuuagcaucuuuaaaaauauauuuaacuucauuucgcuauuauuugaagg
	.........((((.(((((((((((.(((.((.((((((.(((..((((....((((.......))))...))))..))).)))))).)).))).)))))))))))))))

###########################################################################################################################

>C17091681.0	is_MIRNA
	VAL:	4.54	MeanVal:	12.337376	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggacggcgugccaaccgucgcacaaggcagucggcg
            ++++++++++++-++++++-------++-++-++++
            ++++++++++++-++++++-------++-++-++++
    REV:    ccugccgcacggcuggcggggggaagcggcaaccgc
              *********************	3:::23	3--23	>>C17091681.Lu0910.pre-miRNA:31.miRNA:154	acggcgugccaaccgucgcac
             *********************	2:::22	2--22	>>C17091681.Lu0910.pre-miRNA:31.miRNA:155	gacggcgugccaaccgucgca
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17091681.Lu0910.pre-miRNA:31.miRNA:156	aaccgucgcacaaggcagucg
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17091681.Lu0910.pre-miRNA:31.miRNA:157	caaccgucgcacaaggcaguc
>>C17091681.Lu0910.pre-miRNA:31
	ccgccguaccagagguaaaaccggacggcgugccaaccgucgcacaaggcagucggcggucaacgccaacggcgaaggggggcggucggcacgccguccaaaauaauuuuu
	..(((........)))......((((((((((((.((((((.......((.((.((((.....)))).)).)).......)))))).))))))))))))............

###########################################################################################################################

>C17092991.0	is_MIRNA
	VAL:	5.66	MeanVal:	59.052574	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagaaauugauaaucaauuacugggauguacaug
            +++++++++------++++--+++++++++++++
            +++++++++---|||++++--+++++++++++++
    REV:    aucuuuaacgau---uuaaaaaccuuacauguac
             *********************	2:::22	2--22	>>C17092991.Lu0910.pre-miRNA:32.miRNA:158	agaaauugauaaucaauuacu
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17092991.Lu0910.pre-miRNA:32.miRNA:159	ucaauuacugggauguacaug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17092991.Lu0910.pre-miRNA:32.miRNA:160	aaauugauaaucaauuacugg
              *********************	3:::23	3--23	>>C17092991.Lu0910.pre-miRNA:32.miRNA:161	gaaauugauaaucaauuacug
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17092991.Lu0910.pre-miRNA:32.miRNA:162	aucaauuacugggauguacau
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17092991.Lu0910.pre-miRNA:32.miRNA:163	aaucaauuacugggauguaca
>>C17092991.Lu0910.pre-miRNA:32
	uagaaauugauaaucaauuacugggauguacaugaucuagagcauguacauuccaaaaauuuagcaauuucuacaugauguggagggugauguggcaccaauuaaucaauu
	(((((((((......((((..(((((((((((((........)))))))))))))..))))...)))))))))..((((......((((......)))).....))))...

###########################################################################################################################

>C17096525.0	is_MIRNA
	VAL:	1.72	MeanVal:	6.2015325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguauagugga--auugcaccauaccaagcugcauaguguaua--cugcauggug
            ++++++-+++-||+++++----+++++---+++++++++++--||++---+++++
            ++++++-+++---+++++--||+++++---+++++++++++----++--|+++++
    REV:    acguguaaucauauaacgga--auggugacacgugucacaucuaagaag-accac
                                  *********************	23:::43	21--41	>>C17096525.Lu0910.pre-miRNA:33.miRNA:164	uaccaagcugcauaguguaua
                                 *********************	22:::42	20--40	>>C17096525.Lu0910.pre-miRNA:33.miRNA:165	auaccaagcugcauaguguau
                                   *********************	24:::44	22--41	>>C17096525.Lu0910.pre-miRNA:33.miRNA:166	accaagcugcauaguguaua-
>>C17096525.Lu0910.pre-miRNA:33
	uguauaguggaauugcaccauaccaagcugcauaguguauacugcaugguggaauugcaccagaagaaucuacacugugcacagugguaaggcaauauacuaaugugcaug
	((((((.(((.(((((....(((((...(((((((((((..((...(((((......)))))..))....)))))))))))...)))))..)))))...))).))))))..

###########################################################################################################################

>C17098859.0	is_MIRNA
	VAL:	3.37	MeanVal:	48.528836	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuuucaugucaaaaugguaaauuuucaaagg
            ++++++-++++++++++++---++++++--+++
            ++++++-++++++++++++---++++++--+++
    REV:    uuaaaacuacaguuuuauccaguaaaagcaucc
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17098859.Lu0910.pre-miRNA:34.miRNA:167	ugucaaaaugguaaauuuuca
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17098859.Lu0910.pre-miRNA:34.miRNA:168	ucaaaaugguaaauuuucaaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17098859.Lu0910.pre-miRNA:34.miRNA:169	augucaaaaugguaaauuuuc
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17098859.Lu0910.pre-miRNA:34.miRNA:170	aaaaugguaaauuuucaaagg
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17098859.Lu0910.pre-miRNA:34.miRNA:171	caaaaugguaaauuuucaaag
             *********************	2:::22	2--22	>>C17098859.Lu0910.pre-miRNA:34.miRNA:172	auuuucaugucaaaaugguaa
>>C17098859.Lu0910.pre-miRNA:34
	aaaaaauucaauuuucaugucaaaaugguaaauuuucaaagggguuaaccuacgaaaaugaccuauuuugacaucaaaauuucaaaaauuuuaaaucagcuaauaauugaca
	.........((((((.((((((((((((...((((((..(((......)))..))))))...)))))))))))).))))))...............................

###########################################################################################################################

>C17098859.1	is_MIRNA
	VAL:	49.82	MeanVal:	742.217478666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaauuc----aauuuucaugucaaaaugguaaauuuucaaagg
            ++++++-||||++++++-++++++++++++---++++++--+++
            ++++++-----++++++-++++++++++++---++++++--+++
    REV:    uuuuaaaaacuuuaaaacuacaguuuuauccaguaaaagcaucc
                       *********************	12:::32	8--28	>>C17098859.Lu0910.pre-miRNA:35.miRNA:173	aauuuucaugucaaaauggua
                      *********************	11:::31	8--27	>>C17098859.Lu0910.pre-miRNA:35.miRNA:174	-aauuuucaugucaaaauggu
                               *********************	20:::40	16--36	>>C17098859.Lu0910.pre-miRNA:35.miRNA:175	ugucaaaaugguaaauuuuca
                                 *********************	22:::42	18--38	>>C17098859.Lu0910.pre-miRNA:35.miRNA:176	ucaaaaugguaaauuuucaaa
                              *********************	19:::39	15--35	>>C17098859.Lu0910.pre-miRNA:35.miRNA:177	augucaaaaugguaaauuuuc
                                   *********************	24:::44	20--40	>>C17098859.Lu0910.pre-miRNA:35.miRNA:178	aaaaugguaaauuuucaaagg
>>C17098859.Lu0910.pre-miRNA:35
	aaaaaauucaauuuucaugucaaaaugguaaauuuucaaagggguuaaccuacgaaaaugaccuauuuugacaucaaaauuucaaaaauuuuaaaucagcuaauaauugaca
	..((((((.((((((.((((((((((((...((((((..(((......)))..))))))...)))))))))))).)))))).....))))))....................

###########################################################################################################################

>C17104387.0	is_MIRNA
	VAL:	2.08	MeanVal:	5.76311633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaa-gugacauggugcauacuacaugaugg
            +++++-|+++-++++++++++--------++++
            +++++--+++|++++++++++------||++++
    REV:    aaggugauac-gugccacguggaauca--uacc
                        *********************	13:::33	12--32	>>C17104387.Lu0910.pre-miRNA:36.miRNA:179	auggugcauacuacaugaugg
                       *********************	12:::32	11--31	>>C17104387.Lu0910.pre-miRNA:36.miRNA:180	cauggugcauacuacaugaug
                *********************	5:::25	5--24	>>C17104387.Lu0910.pre-miRNA:36.miRNA:181	aa-gugacauggugcauacua
               *********************	4:::24	4--23	>>C17104387.Lu0910.pre-miRNA:36.miRNA:182	caa-gugacauggugcauacu
>>C17104387.Lu0910.pre-miRNA:36
	ugcaccauaccaaagugcagagugcauaaagguagugcacaauuccaagugacauggugcauacuacaugauggaagugcaccauacuaaggugcaccgugcauaguggaag
	(((((..((((...((((.....))))...)))))))))...(((((.(((.((((((((((........((((.......))))......)))))))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>C17107391.1	is_MIRNA
	VAL:	4.12	MeanVal:	47.854378	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuuucuugggaaaauggucaauuucgagagg
            ++++++--++--+++++--++++++++++++++
            ++++++--++--+++++--++++++++++++++
    REV:    uuaaaacuauaguuuuaaaaguuaaagcuuucc
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17107391.Lu0910.pre-miRNA:37.miRNA:183	aaaauggucaauuucgagagg
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17107391.Lu0910.pre-miRNA:37.miRNA:184	gaaaauggucaauuucgagag
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17107391.Lu0910.pre-miRNA:37.miRNA:185	ggaaaauggucaauuucgaga
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17107391.Lu0910.pre-miRNA:37.miRNA:186	ugggaaaauggucaauuucga
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17107391.Lu0910.pre-miRNA:37.miRNA:187	uugggaaaauggucaauuucg
             *********************	2:::22	2--22	>>C17107391.Lu0910.pre-miRNA:37.miRNA:188	auuuucuugggaaaaugguca
>>C17107391.Lu0910.pre-miRNA:37
	gaaauuuucuugggaaaauggucaauuucgagagguuuaccccuuucgaaauugaaaauuuugauaucaaaauugaaauuauuuaaauuggcugauauuugacaugcauguug
	..((((((..((..(((((..((((((((((((((......))))))))))))))..)))))..))..))))))................((((........)).))......

###########################################################################################################################

>C17108945.0	is_MIRNA
	VAL:	24.52	MeanVal:	259.971466333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugguauggugcacuuucacuguccaccaugaaucgugccccuca-uauag
            ++++++++++++++++++--++-+++++++-++++++--+++--|+++++
            ++++++++++++++++++--++-+++++++-++++++--+++---+++++
    REV:    accauaccacgugaagguaguacgugguauguggcacuuggaauaauguu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17108945.Lu0910.pre-miRNA:38.miRNA:189	gguauggugcacuuucacugu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C17108945.Lu0910.pre-miRNA:38.miRNA:190	caccaugaaucgugccccuca
                                      *********************	27:::47	27--46	>>C17108945.Lu0910.pre-miRNA:38.miRNA:191	caugaaucgugccccuca-ua
                *********************	5:::25	5--25	>>C17108945.Lu0910.pre-miRNA:38.miRNA:192	auggugcacuuucacugucca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17108945.Lu0910.pre-miRNA:38.miRNA:193	guauggugcacuuucacuguc
               *********************	4:::24	4--24	>>C17108945.Lu0910.pre-miRNA:38.miRNA:194	uauggugcacuuucacugucc
>>C17108945.Lu0910.pre-miRNA:38
	uagugcaccuugguauggugcacuuucacuguccaccaugaaucgugccccucauauagugcauuguaauaagguucacgguguauggugcaugauggaagugcaccauacca
	..........((((((((((((((((((..((.(((((((.((((((..(((..(((((....)))))...)))..)))))).))))))).))..))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>C17110931.0	is_MIRNA
	VAL:	3.84	MeanVal:	91.480987	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauagucaaaugaaguuaaaaaucaauauuag-ucggugcua
            ++-+++++++++++++++++++-----+++--|++++--+++
            ++-+++++++++++++++++++---||+++---++++--+++
    REV:    uuuucaguuuacuucaauuuuuuau--uaagcaaguugugau
               *********************	4:::24	4--24	>>C17110931.Lu0910.pre-miRNA:39.miRNA:195	agucaaaugaaguuaaaaauc
                *********************	5:::25	5--25	>>C17110931.Lu0910.pre-miRNA:39.miRNA:196	gucaaaugaaguuaaaaauca
             *********************	2:::22	2--22	>>C17110931.Lu0910.pre-miRNA:39.miRNA:197	auagucaaaugaaguuaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>C17110931.Lu0910.pre-miRNA:39.miRNA:198	uagucaaaugaaguuaaaaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17110931.Lu0910.pre-miRNA:39.miRNA:199	ucaaaugaaguuaaaaaucaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17110931.Lu0910.pre-miRNA:39.miRNA:200	aaaugaaguuaaaaaucaaua
>>C17110931.Lu0910.pre-miRNA:39
	aaaauagucaaaugaaguuaaaaaucaauauuagucggugcuauguuaguguugaacgaauuauuuuuuaacuucauuugacuuuuauuggaaaggcuuaacauggugaaacc
	..((.(((((((((((((((((((.....(((..((((..(((...)))..))))...)))...))))))))))))))))))).)).........(((......)))......

###########################################################################################################################

>C17110931.1	is_MIRNA
	VAL:	2.98	MeanVal:	76.4729885	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauagucaaaugaaguuaaaaaucaauauuagucggugcua
            ++-+++++++++++++++++++--+++-++--++++--+++
            ++-+++++++++++++++++++--+++|++--++++--+++
    REV:    uuuucaguuuacuucaauuuuuuauua-agcaaguugugau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17110931.Lu0910.pre-miRNA:40.miRNA:201	caaaugaaguuaaaaaucaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17110931.Lu0910.pre-miRNA:40.miRNA:202	ucaaaugaaguuaaaaaucaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17110931.Lu0910.pre-miRNA:40.miRNA:203	aaaugaaguuaaaaaucaaua
                *********************	5:::25	5--25	>>C17110931.Lu0910.pre-miRNA:40.miRNA:204	gucaaaugaaguuaaaaauca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17110931.Lu0910.pre-miRNA:40.miRNA:205	agucaaaugaaguuaaaaauc
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17110931.Lu0910.pre-miRNA:40.miRNA:206	aaugaaguuaaaaaucaauau
>>C17110931.Lu0910.pre-miRNA:40
	aaaauagucaaaugaaguuaaaaaucaauauuagucggugcuauguuaguguugaacgaauuauuuuuuaacuucauuugacuuuuauuggaaaggcuuaacauggugaaacc
	..((.(((((((((((((((((((..(((.((..((((..(((...)))..))))..)))))..))))))))))))))))))).)).........(((......)))......

###########################################################################################################################

>C17110931.2	is_MIRNA
	VAL:	4.17	MeanVal:	95.0188335	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agucaaaugaaguuaaaaaucaauauuag-ucggugcua
            +++++++++++++++++++-----+++--|++++--+++
            +++++++++++++++++++---||+++---++++--+++
    REV:    ucaguuuacuucaauuuuuuau--uaagcaaguugugau
             *********************	2:::22	2--22	>>C17110931.Lu0910.pre-miRNA:41.miRNA:207	gucaaaugaaguuaaaaauca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17110931.Lu0910.pre-miRNA:41.miRNA:208	ucaaaugaaguuaaaaaucaa
                *********************	5:::25	5--25	>>C17110931.Lu0910.pre-miRNA:41.miRNA:209	aaaugaaguuaaaaaucaaua
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17110931.Lu0910.pre-miRNA:41.miRNA:210	aaugaaguuaaaaaucaauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17110931.Lu0910.pre-miRNA:41.miRNA:211	augaaguuaaaaaucaauauu
               *********************	4:::24	4--24	>>C17110931.Lu0910.pre-miRNA:41.miRNA:212	caaaugaaguuaaaaaucaau
>>C17110931.Lu0910.pre-miRNA:41
	aaaauagucaaaugaaguuaaaaaucaauauuagucggugcuauguuaguguugaacgaauuauuuuuuaacuucauuugacuuuuauuggaaaggcuuaacauggugaaacc
	.....(((((((((((((((((((.....(((..((((..(((...)))..))))...)))...)))))))))))))))))))............(((......)))......

###########################################################################################################################

>C17111667.0	is_MIRNA
	VAL:	3.36	MeanVal:	59.552455	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgugugauguugggauggaaagaauaa-gc
            ++++++++++++++++++++++++++++|++
            ++++++++++++++++++++++++++++-++
    REV:    ugcacacuacaacccuaccuuucuuauuccg
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17111667.Lu0910.pre-miRNA:42.miRNA:213	auguugggauggaaagaauaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17111667.Lu0910.pre-miRNA:42.miRNA:214	gauguugggauggaaagaaua
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17111667.Lu0910.pre-miRNA:42.miRNA:215	ugauguugggauggaaagaau
                *********************	5:::25	5--25	>>C17111667.Lu0910.pre-miRNA:42.miRNA:216	gugauguugggauggaaagaa
               *********************	4:::24	4--24	>>C17111667.Lu0910.pre-miRNA:42.miRNA:217	ugugauguugggauggaaaga
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17111667.Lu0910.pre-miRNA:42.miRNA:218	uguugggauggaaagaauaa-
>>C17111667.Lu0910.pre-miRNA:42
	acgugugauguugggauggaaagaauaagcaccgagaguuugcuguucgcggacaucacccucuucccucuuagagauuguagccuuauucuuuccaucccaacaucacacgu
	((((((((((((((((((((((((((((((...((..((((((.....)))))).))...((((........))))......)).))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>C17111983.0	is_MIRNA
	VAL:	19.63	MeanVal:	150.401581333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaagugcuucccuu-----auaucaugucauu-uauguuaugguc
            ++++++++-++----|||||++++++++-+++-|++++++++++++
            ++++++++-++---------++++++++-+++--++++++++++++
    REV:    aauuuacguaguuaauucauuauaguaucguauuguauaguaucag
                                *********************	21:::41	16--35	>>C17111983.Lu0910.pre-miRNA:43.miRNA:219	auaucaugucauu-uauguua
                                 *********************	22:::42	17--36	>>C17111983.Lu0910.pre-miRNA:43.miRNA:220	uaucaugucauu-uauguuau
                               *********************	20:::40	16--34	>>C17111983.Lu0910.pre-miRNA:43.miRNA:221	-auaucaugucauu-uauguu
                                  *********************	23:::43	18--37	>>C17111983.Lu0910.pre-miRNA:43.miRNA:222	aucaugucauu-uauguuaug
                              *********************	19:::39	16--33	>>C17111983.Lu0910.pre-miRNA:43.miRNA:223	--auaucaugucauu-uaugu
>>C17111983.Lu0910.pre-miRNA:43
	aauuucuugccaugauuccaugauuaagugcuucccuuauaucaugucauuuauguuauggucaaggacuaugauauguuaugcuaugauauuacuuaauugaugcauuuaau
	..........((((....)))).((((((((.((....((((((((.(((.((((((((((((...))))))))))))..))).)))))))).........)).)))))))).

###########################################################################################################################

>C17115745.0	is_MIRNA
	VAL:	4.52	MeanVal:	40.9253005	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aacgagauaauucauuauu---ugggaagcaug
            +++++++++++--+++++-|||+++++++--++
            +++++++++++-|+++++----+++++++||++
    REV:    uugcuuuauuau-uaauauuuuaucuuuc--ac
             *********************	2:::22	2--19	>>C17115745.Lu0910.pre-miRNA:44.miRNA:224	acgagauaauucauuauu---
              *********************	3:::23	3--20	>>C17115745.Lu0910.pre-miRNA:44.miRNA:225	cgagauaauucauuauu---u
                *********************	5:::25	5--22	>>C17115745.Lu0910.pre-miRNA:44.miRNA:226	agauaauucauuauu---ugg
                  *********************	7:::27	7--24	>>C17115745.Lu0910.pre-miRNA:44.miRNA:227	auaauucauuauu---uggga
               *********************	4:::24	4--21	>>C17115745.Lu0910.pre-miRNA:44.miRNA:228	gagauaauucauuauu---ug
                   *********************	8:::28	8--25	>>C17115745.Lu0910.pre-miRNA:44.miRNA:229	uaauucauuauu---ugggaa
>>C17115745.Lu0910.pre-miRNA:44
	aaaauagaauuaaauaaugggggauauauuaauauauugccugcugucaacgagauaauucauuauuugggaagcaugaucucacuuucuauuuuauaauuauuauuucguuaa
	.............(((..(((.((((((....)))))).)))..))).(((((((((((..(((((.(((((((..((....)))))))))....))))).)))))))))))..

###########################################################################################################################

>C17127621.0	is_MIRNA
	VAL:	3.53	MeanVal:	53.744535	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaauuuucaugucaaaauugucgauuaccaaagg
            +++++++++-+++-+++++-+++++++--++-+++
            +++++++++-+++-+++++-+++++++--++-+++
    REV:    uuuuaaaagaacguuuuuacuaguuaaaaguaucc
             *********************	2:::22	2--22	>>C17127621.Lu0910.pre-miRNA:45.miRNA:230	aaauuuucaugucaaaauugu
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17127621.Lu0910.pre-miRNA:45.miRNA:231	caaaauugucgauuaccaaag
                          *********************	15:::35	15--35	>>C17127621.Lu0910.pre-miRNA:45.miRNA:232	aaaauugucgauuaccaaagg
              *********************	3:::23	3--23	>>C17127621.Lu0910.pre-miRNA:45.miRNA:233	aauuuucaugucaaaauuguc
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17127621.Lu0910.pre-miRNA:45.miRNA:234	ugucaaaauugucgauuacca
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17127621.Lu0910.pre-miRNA:45.miRNA:235	ucaaaauugucgauuaccaaa
>>C17127621.Lu0910.pre-miRNA:45
	ugaaaauuuucaugucaaaauugucgauuaccaaagggauuaaccuaugaaaauugaucauuuuugcaagaaaauuuuauaaauuccaaaucgacuaauauuuaacaugcauguu
	..(((((((((.(((.(((((.(((((((..((.(((......))).))..))))))).))))).))).))))))))).....................................

###########################################################################################################################

>C17134483.0	is_MIRNA
	VAL:	1.22	MeanVal:	8.33982133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaauuaaguacuuaccuuaugucaugucguu-uauguuaugguu
            ++++++++++--------++++++++-+++-|++++++++++++
            ++++++++++||||||||++++++++-+++--++++++++++++
    REV:    guuaauucau--------uacaguauuguauuguauaguaucag
                              *********************	19:::39	19--38	>>C17134483.Lu0910.pre-miRNA:46.miRNA:236	augucaugucguu-uauguua
                               *********************	20:::40	20--39	>>C17134483.Lu0910.pre-miRNA:46.miRNA:237	ugucaugucguu-uauguuau
                            *********************	17:::37	17--36	>>C17134483.Lu0910.pre-miRNA:46.miRNA:238	uuaugucaugucguu-uaugu
                             *********************	18:::38	18--37	>>C17134483.Lu0910.pre-miRNA:46.miRNA:239	uaugucaugucguu-uauguu
                                  *********************	23:::43	23--42	>>C17134483.Lu0910.pre-miRNA:46.miRNA:240	caugucguu-uauguuauggu
                                *********************	21:::41	21--40	>>C17134483.Lu0910.pre-miRNA:46.miRNA:241	gucaugucguu-uauguuaug
>>C17134483.Lu0910.pre-miRNA:46
	augcauguaauuucuugccaugauuccauaauuaaguacuuaccuuaugucaugucguuuauguuaugguuaaggacuaugauauguuauguuaugacauuacuuaauugaugcau
	(((((.((((....))))..........((((((((((........((((((((.(((.((((((((((((...))))))))))))..))).)))))))))))))))))).)))))

###########################################################################################################################

>C17134679.0	is_MIRNA
	VAL:	3.21	MeanVal:	19.0453433333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguguacgagacuuuugguugauuuggauuuuuugcagcuuauaaau-uuguu
            ++++++--+++++---+++++--+++++-----++++++++---+++|+++++
            ++++++--+++++--|+++++--+++++----|++++++++-||+++-+++++
    REV:    auacguaauuugacu-cuaauauggccuucau-gugucgaag--uuaugacag
              *********************	3:::23	3--23	>>C17134679.Lu0910.pre-miRNA:47.miRNA:242	uguacgagacuuuugguugau
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C17134679.Lu0910.pre-miRNA:47.miRNA:243	gauuuuuugcagcuuauaaau
             *********************	2:::22	2--22	>>C17134679.Lu0910.pre-miRNA:47.miRNA:244	guguacgagacuuuugguuga
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C17134679.Lu0910.pre-miRNA:47.miRNA:245	ggauuuuuugcagcuuauaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17134679.Lu0910.pre-miRNA:47.miRNA:246	acgagacuuuugguugauuug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17134679.Lu0910.pre-miRNA:47.miRNA:247	guacgagacuuuugguugauu
>>C17134679.Lu0910.pre-miRNA:47
	uuuuuuguguacgagacuuuugguugauuuggauuuuuugcagcuuauaaauuuguuuuuaaugacaguauugaagcuguguacuuccgguauaaucucaguuuaaugcauauuuu
	.....((((((..(((((...(((((..(((((.....((((((((...((((((((......))))).))).))))))))....)))))..)))))..)))))..))))))....

###########################################################################################################################

>C17137127.0	is_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	5.59268866666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugcacu------augcauagugcaugauuaaag-ggcacca-uuccauaguccacgg
            ++++++++||||||++++++-+++++-+++++---|+++-+++|++++++-++-+++++
            ++++++++------++++++-+++++|+++++----+++|+++-++++++-++-+++++
    REV:    cuacgugaaggugauacguggcacgu-cuaaucauguug-ggucaaggugguaaguguu
                          *********************	15:::35	9--29	>>C17137127.Lu0910.pre-miRNA:48.miRNA:248	augcauagugcaugauuaaag
                         *********************	14:::34	9--28	>>C17137127.Lu0910.pre-miRNA:48.miRNA:249	-augcauagugcaugauuaaa
                        *********************	13:::33	9--27	>>C17137127.Lu0910.pre-miRNA:48.miRNA:250	--augcauagugcaugauuaa
                           *********************	16:::36	10--29	>>C17137127.Lu0910.pre-miRNA:48.miRNA:251	ugcauagugcaugauuaaag-
>>C17137127.Lu0910.pre-miRNA:48
	aggugcacuaugcauagugcaugauuaaagggcaccauuccauaguccacggugcauugugaaugguggaacuggguuguacuaaucugcacggugcauaguggaagugcaucgua
	.((((((((((((((.(((((.(((((...(((.(((((((((.((.(((((....))))).)).)))))).))))))....)))))))))).))))))......))))))))...

###########################################################################################################################

>C17138479.0	is_MIRNA
	VAL:	11.89	MeanVal:	93.3462906666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uacuaugcaccgcgca-gauua----guacaacgcugu--uccaccauu
            +++++++++----+++|+++++||||++++++--++++||+++++++++
            +++++++++----+++-+++++----++++++--++++--+++++++++
    REV:    gugauacguaucacguacuaauuugccguguuaagguaucaggugguaa
             *********************	2:::22	2--21	>>C17138479.Lu0910.pre-miRNA:49.miRNA:252	acuaugcaccgcgca-gauua
              *********************	3:::23	3--21	>>C17138479.Lu0910.pre-miRNA:49.miRNA:253	cuaugcaccgcgca-gauua-
               *********************	4:::24	4--21	>>C17138479.Lu0910.pre-miRNA:49.miRNA:254	uaugcaccgcgca-gauua--
>>C17138479.Lu0910.pre-miRNA:49
	cuuaguacgaugcacuucuacuaugcaccgcgcagauuaguacaacgcuguuccaccauuaaaaaugaaugguggacuauggaauugugccguuuaaucaugcacuaugcauagugc
	..................(((((((((....((((((((((((((..(((((((((((((.......)))))))))..))))..))))))....))))).)))....))))))))).

###########################################################################################################################

>C17140257.0	is_MIRNA
	VAL:	2.22	MeanVal:	5.79336916666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggaucgauaauuguagauaaauaaagaa--aaguuagc
            ++++++++----+++--++++++---++-||++++++++
            ++++++++-|||+++-|++++++---++---++++++++
    REV:    acuuaguuu---acag-uguuugggacuaaguucaaucg
                             *********************	18:::38	18--36	>>C17140257.Lu0910.pre-miRNA:50.miRNA:255	auaaauaaagaa--aaguuag
                              *********************	19:::39	19--37	>>C17140257.Lu0910.pre-miRNA:50.miRNA:256	uaaauaaagaa--aaguuagc
             *********************	2:::22	2--22	>>C17140257.Lu0910.pre-miRNA:50.miRNA:257	ggaucgauaauuguagauaaa
>>C17140257.Lu0910.pre-miRNA:50
	ccaaagaaggugucugguaauugugaugccuucucucuggaucgauaauuguagauaaauaaagaaaaguuagcuaagagcuaacuugaaucaggguuugugacauuugauucauuu
	....((((((((((..........))))))))))...((((((((....(((..((((((...((.((((((((.....))))))))...))...)))))).))).))))))))...

###########################################################################################################################

>C17140257.1	is_MIRNA
	VAL:	2.22	MeanVal:	5.79336916666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggaucgauaauuguagauaaauaaagaa--aaguuagc
            ++++++++----+++--++++++---++-||++++++++
            ++++++++-|||+++-|++++++---++---++++++++
    REV:    acuuaguuu---acag-uguuugggacuaaguucaaucg
                             *********************	18:::38	18--36	>>C17140257.Lu0910.pre-miRNA:51.miRNA:258	auaaauaaagaa--aaguuag
                              *********************	19:::39	19--37	>>C17140257.Lu0910.pre-miRNA:51.miRNA:259	uaaauaaagaa--aaguuagc
             *********************	2:::22	2--22	>>C17140257.Lu0910.pre-miRNA:51.miRNA:260	ggaucgauaauuguagauaaa
>>C17140257.Lu0910.pre-miRNA:51
	ccaaagaaggugucugguaauugugaugccuucucucuggaucgauaauuguagauaaauaaagaaaaguuagcuaagagcuaacuugaaucaggguuugugacauuugauucauuu
	....((((((..((..........))..))))))...((((((((....(((..((((((...((.((((((((.....))))))))...))...)))))).))).))))))))...

###########################################################################################################################

>C17143249.0	is_MIRNA
	VAL:	3.21	MeanVal:	62.130461	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aacccuuc-aaauaauagucaaaugaaaugaaaaauu-auuuu-cuuaaca
            +++++++-|+++++++-++++++++-----++++++-|+++++|++--+++
            +++++++--+++++++-++++++++-----++++++--+++++-++--+++
    REV:    uuggggauauuuauuacuaguuuacgucaauuuuuauuuaaaaugagcugu
                                *********************	21:::41	20--39	>>C17143249.Lu0910.pre-miRNA:52.miRNA:261	aaaugaaaugaaaaauu-auu
                                 *********************	22:::42	21--40	>>C17143249.Lu0910.pre-miRNA:52.miRNA:262	aaugaaaugaaaaauu-auuu
                         *********************	14:::34	13--33	>>C17143249.Lu0910.pre-miRNA:52.miRNA:263	aauagucaaaugaaaugaaaa
                          *********************	15:::35	14--34	>>C17143249.Lu0910.pre-miRNA:52.miRNA:264	auagucaaaugaaaugaaaaa
                                  *********************	23:::43	22--41	>>C17143249.Lu0910.pre-miRNA:52.miRNA:265	augaaaugaaaaauu-auuuu
                            *********************	17:::37	16--36	>>C17143249.Lu0910.pre-miRNA:52.miRNA:266	agucaaaugaaaugaaaaauu
>>C17143249.Lu0910.pre-miRNA:52
	aaacccuucaaauaauagucaaaugaaaugaaaaauuauuuucuuaacacacaaaaauaaugucgaguaaaauuuauuuuuaacugcauuugaucauuauuuauagggguuaaugua
	.(((((((.(((((((.((((((((.....((((((.(((((((..(((...........)))..)).)))))..)))))).....)))))))).)))))))..)))))))......

###########################################################################################################################

>C17144487.0	is_MIRNA
	VAL:	5.20	MeanVal:	38.2534285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcacuaugcauagugg-au-gugcacguuaccaagguucacgguuuau
            +++++++++++++--+++|++|++++++---++-------+++--+++++
            +++++++++++++--+++-++-++++++---++-------+++-|+++++
    REV:    uacgugguacgugaaaccauaucacguggauugauaaaacguga-aagug
                           *********************	16:::36	16--34	>>C17144487.Lu0910.pre-miRNA:53.miRNA:267	ugg-au-gugcacguuaccaa
                          *********************	15:::35	15--33	>>C17144487.Lu0910.pre-miRNA:53.miRNA:268	gugg-au-gugcacguuacca
                               *********************	20:::40	19--38	>>C17144487.Lu0910.pre-miRNA:53.miRNA:269	au-gugcacguuaccaagguu
                                  *********************	23:::43	21--41	>>C17144487.Lu0910.pre-miRNA:53.miRNA:270	gugcacguuaccaagguucac
                         *********************	14:::34	14--32	>>C17144487.Lu0910.pre-miRNA:53.miRNA:271	agugg-au-gugcacguuacc
                            *********************	17:::37	17--35	>>C17144487.Lu0910.pre-miRNA:53.miRNA:272	gg-au-gugcacguuaccaag
>>C17144487.Lu0910.pre-miRNA:53
	ccauaccaaggugcacuaugcauaguggaugugcacguuaccaagguucacgguuuauagucaauagugaaagugcaaaauaguuaggugcacuauaccaaagugcauggugcauag
	..........(((((((((((((..(((((((((((...((.......(((..(((((........))))).))).......))...)))))).)).)))..)))))))))))))..

###########################################################################################################################

>C17152133.0	is_MIRNA
	VAL:	11.15	MeanVal:	190.049877333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaaauaaguugaaauucucaugugaaaaucgucauuuuaau-ag
            +++++-+++++--++++--+++++++++++-++++-+++---|++
            +++++|+++++--++++--+++++++++++-++++-+++----++
    REV:    aauuu-uuuaaaguuaaagguacacuuuuaccgguuaaagauuuc
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17152133.Lu0910.pre-miRNA:54.miRNA:273	uugaaauucucaugugaaaau
             *********************	2:::22	2--22	>>C17152133.Lu0910.pre-miRNA:54.miRNA:274	uaaauaaguugaaauucucau
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17152133.Lu0910.pre-miRNA:54.miRNA:275	guugaaauucucaugugaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17152133.Lu0910.pre-miRNA:54.miRNA:276	aaguugaaauucucaugugaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17152133.Lu0910.pre-miRNA:54.miRNA:277	aguugaaauucucaugugaaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17152133.Lu0910.pre-miRNA:54.miRNA:278	ugaaauucucaugugaaaauc
>>C17152133.Lu0910.pre-miRNA:54
	augcaugucaaauauuagccgauuuaaauaaguugaaauucucaugugaaaaucgucauuuuaauagauuaaccccuuuagaaauuggccauuuucacauggaaauugaaauuuuuuaa
	.......................(((((.(((((..((((..(((((((((((.((((.(((...((........))....))).)))).)))))))))))..))))..))))))))))

###########################################################################################################################

>C17153687.0	is_MIRNA
	VAL:	23.10	MeanVal:	396.59266	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cguuacguaaggcucacguaacgaucuuuaca-cuuauggaaca
            +++++++++++-++-++++++++++--++---|++++++--+++
            +++++++++++-++-++++++++++--++----++++++--+++
    REV:    gcaaugcauucagaaugcauugcuguuaacaacgaaugcagugu
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17153687.Lu0910.pre-miRNA:55.miRNA:279	ggcucacguaacgaucuuuac
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17153687.Lu0910.pre-miRNA:55.miRNA:280	gcucacguaacgaucuuuaca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17153687.Lu0910.pre-miRNA:55.miRNA:281	uacguaaggcucacguaacga
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17153687.Lu0910.pre-miRNA:55.miRNA:282	aggcucacguaacgaucuuua
             *********************	2:::22	2--22	>>C17153687.Lu0910.pre-miRNA:55.miRNA:283	guuacguaaggcucacguaac
              *********************	3:::23	3--23	>>C17153687.Lu0910.pre-miRNA:55.miRNA:284	uuacguaaggcucacguaacg
>>C17153687.Lu0910.pre-miRNA:55
	uacguaaggaacaacugucguuacguaaggcucacguaacgaucuuuacacuuauggaacagacuaaauuuugaaugugacguaagcaacaauugucguuacguaagacuuacguaacg
	..................(((((((((((.((.((((((((((..((...((((((..(((..............)))..))))))....))..)))))))))).)).)))))))))))

###########################################################################################################################

>C17154149.0	is_MIRNA
	VAL:	29.52	MeanVal:	233.423948333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccgguuucggccgaggcaaguugccagccggaa
            +++++++++++++++++++++++++--++-++++
            +++++++++++++++++++++++++-|++-++++
    REV:    cggccaaagccggcuccguucgacgc-cguccuu
               *********************	4:::24	4--24	>>C17154149.Lu0910.pre-miRNA:56.miRNA:285	gguuucggccgaggcaaguug
              *********************	3:::23	3--23	>>C17154149.Lu0910.pre-miRNA:56.miRNA:286	cgguuucggccgaggcaaguu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17154149.Lu0910.pre-miRNA:56.miRNA:287	guuucggccgaggcaaguugc
             *********************	2:::22	2--22	>>C17154149.Lu0910.pre-miRNA:56.miRNA:288	ccgguuucggccgaggcaagu
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17154149.Lu0910.pre-miRNA:56.miRNA:289	uuucggccgaggcaaguugcc
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17154149.Lu0910.pre-miRNA:56.miRNA:290	gaggcaaguugccagccggaa
>>C17154149.Lu0910.pre-miRNA:56
	gccgguuucggccgaggcaaguugccagccggaacgaguuuccugccgcagcuugccucggccgaaaccggcagccgaccgaggccuuuuccuggccgaaucgggcggccggcugggga
	(((((((((((((((((((((((((..((.((((.....)))).)).))))))))))))))))))))))))).((((.((((((((.......))))...)))).))))..........

###########################################################################################################################

>C17160709.0	is_MIRNA
	VAL:	3.78	MeanVal:	17.7470145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuagucgauuugaaauuuuggaaauuuuauag-cgaaaauggucaauuucuauagg
            +++++++++++++++------++++++++----|+++++---++-+++++++--+++
            +++++++++++++++||||||++++++++-----+++++--|++-+++++++--+++
    REV:    uaaucgguuaaauuu------uuuuagaaggaaaguuuuaa-cacuuaaaggguucc
                                                *********************	37:::57	36--56	>>C17160709.Lu0910.pre-miRNA:57.miRNA:291	aaaauggucaauuucuauagg
                                               *********************	36:::56	35--55	>>C17160709.Lu0910.pre-miRNA:57.miRNA:292	gaaaauggucaauuucuauag
                                              *********************	35:::55	34--54	>>C17160709.Lu0910.pre-miRNA:57.miRNA:293	cgaaaauggucaauuucuaua
>>C17160709.Lu0910.pre-miRNA:57
	auuagucgauuugaaauuuuggaaauuuuauagcgaaaauggucaauuucuauagguugaccccuugggaaauucacaauuuugaaaggaagauuuuuuuaaauuggcuaauauuugaca
	(((((((((((((((......((((((((....(((((...((.(((((((..(((......)))..))))))).))..))))).....)))))))))))))))))))))))........

###########################################################################################################################

>C17161309.0	is_MIRNA
	VAL:	511797.16	MeanVal:	5973525.85246667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaau-ugucauguc--auaauggucaauuucaaaa
            +++++|++-++++++||+++-++++--+++++++++
            +++++-++|++++++--+++-++++--+++++++++
    REV:    gguuguac-guauagaauauaaucaaauaaaguuuu
                           *********************	16:::36	15--33	>>C17161309.Lu0910.pre-miRNA:58.miRNA:294	--auaauggucaauuucaaaa
                          *********************	15:::35	14--32	>>C17161309.Lu0910.pre-miRNA:58.miRNA:295	c--auaauggucaauuucaaa
                         *********************	14:::34	13--31	>>C17161309.Lu0910.pre-miRNA:58.miRNA:296	uc--auaauggucaauuucaa
                      *********************	11:::31	10--28	>>C17161309.Lu0910.pre-miRNA:58.miRNA:297	auguc--auaauggucaauuu
                     *********************	10:::30	9--27	>>C17161309.Lu0910.pre-miRNA:58.miRNA:298	cauguc--auaauggucaauu
                        *********************	13:::33	12--30	>>C17161309.Lu0910.pre-miRNA:58.miRNA:299	guc--auaauggucaauuuca
>>C17161309.Lu0910.pre-miRNA:58
	ucaauugucaugucauaauggucaauuucaaaaggggugacaccuauuaaaaugaguuauuuugacaucaaaauuuuaaaauuuugaaauaaacuaauauaagauaugcauguuggagau
	(((((((.(((((((((.((((..(((((((((.(((.....))).((((((((((((.....))).)))...))))))..)))))))))..)))).)))..)))))))).)))))....

###########################################################################################################################

>C17161309.1	is_MIRNA
	VAL:	511797.16	MeanVal:	5973525.85246667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaau-ugucauguc--auaauggucaauuucaaaa
            +++++|++-++++++||+++-++++--+++++++++
            +++++-++|++++++--+++-++++--+++++++++
    REV:    gguuguac-guauagaauauaaucaaauaaaguuuu
                           *********************	16:::36	15--33	>>C17161309.Lu0910.pre-miRNA:59.miRNA:300	--auaauggucaauuucaaaa
                          *********************	15:::35	14--32	>>C17161309.Lu0910.pre-miRNA:59.miRNA:301	c--auaauggucaauuucaaa
                         *********************	14:::34	13--31	>>C17161309.Lu0910.pre-miRNA:59.miRNA:302	uc--auaauggucaauuucaa
                      *********************	11:::31	10--28	>>C17161309.Lu0910.pre-miRNA:59.miRNA:303	auguc--auaauggucaauuu
                     *********************	10:::30	9--27	>>C17161309.Lu0910.pre-miRNA:59.miRNA:304	cauguc--auaauggucaauu
                        *********************	13:::33	12--30	>>C17161309.Lu0910.pre-miRNA:59.miRNA:305	guc--auaauggucaauuuca
>>C17161309.Lu0910.pre-miRNA:59
	ucaauugucaugucauaauggucaauuucaaaaggggugacaccuauuaaaaugaguuauuuugacaucaaaauuuuaaaauuuugaaauaaacuaauauaagauaugcauguuggagau
	(((((((.(((((((((.((((..(((((((((.(((.....))).............((((((....)))))).......)))))))))..)))).)))..)))))))).)))))....

###########################################################################################################################

>C17161807.0	is_MIRNA
	VAL:	2.86	MeanVal:	20.4239375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuauggucaaauuccuuauaaugaaggaacacagcguguuuc
            ++-+++-+++-+++-------++-++++++++-+++++++++
            ++|+++-+++-+++--|||||++-++++++++|+++++++++
    REV:    ga-gcccguuaaaguc-----accuccuugug-cgcacaagg
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C17161807.Lu0910.pre-miRNA:60.miRNA:306	ugaaggaacacagcguguuuc
                                *********************	21:::41	21--41	>>C17161807.Lu0910.pre-miRNA:60.miRNA:307	augaaggaacacagcguguuu
                               *********************	20:::40	20--40	>>C17161807.Lu0910.pre-miRNA:60.miRNA:308	aaugaaggaacacagcguguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17161807.Lu0910.pre-miRNA:60.miRNA:309	aaauuccuuauaaugaaggaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>C17161807.Lu0910.pre-miRNA:60.miRNA:310	uaaugaaggaacacagcgugu
>>C17161807.Lu0910.pre-miRNA:60
	gaaagauaauuugauugucuacaacuuugcuguugacacuauggucaaauuccuuauaaugaaggaacacagcguguuucuaauggaacacgcguguuccuccacugaaauugcccgaga
	...(((((((...))))))).((((......))))...((.(((.(((.(((.......((.((((((((.(((((((((....))))))))))))))))).))..))).))).))))).

###########################################################################################################################

>C17167229.0	is_MIRNA
	VAL:	218.22	MeanVal:	2533.493565	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagucuaccuacaaugcgcacaa-gucguaggaugcg
            ++++-++++++++++++++-----|+++++++++++++
            ++++-++++++++++++++------+++++++++++++
    REV:    ccuccgauggauguugcgcaccgcgcagcauccugcgc
             *********************	2:::22	2--22	>>C17167229.Lu0910.pre-miRNA:61.miRNA:311	gagucuaccuacaaugcgcac
               *********************	4:::24	4--24	>>C17167229.Lu0910.pre-miRNA:61.miRNA:312	gucuaccuacaaugcgcacaa
              *********************	3:::23	3--23	>>C17167229.Lu0910.pre-miRNA:61.miRNA:313	agucuaccuacaaugcgcaca
                      *********************	11:::31	11--30	>>C17167229.Lu0910.pre-miRNA:61.miRNA:314	uacaaugcgcacaa-gucgua
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17167229.Lu0910.pre-miRNA:61.miRNA:315	uaccuacaaugcgcacaa-gu
                         *********************	14:::34	14--33	>>C17167229.Lu0910.pre-miRNA:61.miRNA:316	aaugcgcacaa-gucguagga
>>C17167229.Lu0910.pre-miRNA:61
	uucgccggucggcaugccgaccuaguguuacaaaguaucuguuggagucuaccuacaaugcgcacaagucguaggaugcgccgcgcguccuacgacgcgccacgcguuguagguagccucc
	..(((.((((((....))))))..)))................((((.((((((((((((((.....(((((((((((((...)))))))))))))......)))))))))))))).))))

###########################################################################################################################

>C17167585.0	is_MIRNA
	VAL:	5.37	MeanVal:	6.85037111111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuucacuaugcauaauggaau-ugcacu
            +++++++++++++++-+++----|++++++
            +++++++++++++++-+++-----++++++
    REV:    ugaaggugguacgugauacguagcacguga
              *********************	3:::23	3--23	>>C17167585.Lu0910.pre-miRNA:62.miRNA:317	uuucacuaugcauaauggaau
             *********************	2:::22	2--22	>>C17167585.Lu0910.pre-miRNA:62.miRNA:318	uuuucacuaugcauaauggaa
                     *********************	10:::30	10--29	>>C17167585.Lu0910.pre-miRNA:62.miRNA:319	augcauaauggaau-ugcacu
>>C17167585.Lu0910.pre-miRNA:62
	auacuaaggugaaaaguacaagguggaucaugggaauccacguuaccaauuuucacuaugcauaauggaauugcacuagagcaaagugcacgaugcauagugcaugguggaaguacaaaau
	.......(((((..........(((((((....)).))))).))))).(((((((((((((((.(((....((((((.......)))))).....))).))))))))))))))).......

###########################################################################################################################

>C17167585.1	is_MIRNA
	VAL:	5.37	MeanVal:	6.85037111111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuucacuaugcauaauggaau-ugcacu
            +++++++++++++++-+++----|++++++
            +++++++++++++++-+++-----++++++
    REV:    ugaaggugguacgugauacguagcacguga
              *********************	3:::23	3--23	>>C17167585.Lu0910.pre-miRNA:63.miRNA:320	uuucacuaugcauaauggaau
             *********************	2:::22	2--22	>>C17167585.Lu0910.pre-miRNA:63.miRNA:321	uuuucacuaugcauaauggaa
                     *********************	10:::30	10--29	>>C17167585.Lu0910.pre-miRNA:63.miRNA:322	augcauaauggaau-ugcacu
>>C17167585.Lu0910.pre-miRNA:63
	auacuaaggugaaaaguacaagguggaucaugggaauccacguuaccaauuuucacuaugcauaauggaauugcacuagagcaaagugcacgaugcauagugcaugguggaaguacaaaau
	.......(((((..........((((((.......)))))).))))).(((((((((((((((.(((....((((((.......)))))).....))).))))))))))))))).......

###########################################################################################################################

>C17167805.0	is_MIRNA
	VAL:	1.66	MeanVal:	11.045864	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcaugguuaaa----guauaaaauacaaagguccacuuugcauaguggaa-augcac
            +++++++++---||||+++++--+++++----++++++-++++--+++++-|++++++
            +++++++++-------+++++||+++++-|||++++++-++++--+++++--++++++
    REV:    acguauuaacuggaaccaugu--uaugug---aggugguacguuauaccuaguacgug
                                               *********************	36:::56	32--51	>>C17167805.Lu0910.pre-miRNA:64.miRNA:323	acuuugcauaguggaa-augc
                                              *********************	35:::55	31--50	>>C17167805.Lu0910.pre-miRNA:64.miRNA:324	cacuuugcauaguggaa-aug
                                                *********************	37:::57	33--52	>>C17167805.Lu0910.pre-miRNA:64.miRNA:325	cuuugcauaguggaa-augca
                                                 *********************	38:::58	34--53	>>C17167805.Lu0910.pre-miRNA:64.miRNA:326	uuugcauaguggaa-augcac
                                             *********************	34:::54	30--49	>>C17167805.Lu0910.pre-miRNA:64.miRNA:327	ccacuuugcauaguggaa-au
                                            *********************	33:::53	29--48	>>C17167805.Lu0910.pre-miRNA:64.miRNA:328	uccacuuugcauaguggaa-a
>>C17167805.Lu0910.pre-miRNA:64
	ugcaugguuaaaguauaaaauacaaagguccacuuugcauaguggaaaugcacaguucuaaggugcaugauccauauugcaugguggaguguauuguaccaaggucaauuaugcagaaugc
	(((((((((...(((((..(((((....((((((.((((..(((((.((((((.........))))))..)))))..)))).)))))).)))))))))).......)))))))))......

###########################################################################################################################

>C17176395.0	is_MIRNA
	VAL:	127.37	MeanVal:	1853.40649383333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caucgaaaaaucagucgauaaccaucccggccggcc
            +++-+++++-++-+++++-+++++++++++-+++++
            +++-+++++-++-+++++-+++++++++++|+++++
    REV:    guauuuuuuaagccggcuuuugguagggcu-gccgg
             *********************	2:::22	2--22	>>C17176395.Lu0910.pre-miRNA:65.miRNA:329	aucgaaaaaucagucgauaac
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17176395.Lu0910.pre-miRNA:65.miRNA:330	aaaaaucagucgauaaccauc
               *********************	4:::24	4--24	>>C17176395.Lu0910.pre-miRNA:65.miRNA:331	cgaaaaaucagucgauaacca
                *********************	5:::25	5--25	>>C17176395.Lu0910.pre-miRNA:65.miRNA:332	gaaaaaucagucgauaaccau
              *********************	3:::23	3--23	>>C17176395.Lu0910.pre-miRNA:65.miRNA:333	ucgaaaaaucagucgauaacc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17176395.Lu0910.pre-miRNA:65.miRNA:334	aaaaucagucgauaaccaucc
>>C17176395.Lu0910.pre-miRNA:65
	caucgaaaaaucagucgauaaccaucccggccggccagagcuacuuccggcggaaauccggggccgucgggaugguuuucggccgaauuuuuuaugccgcccgauaaaauucaucgaauugu
	(((.(((((.((.(((((.(((((((((((.(((((...(((......)))((....))..)))))))))))))))).))))).)).))))).))).....((((.......))))......

###########################################################################################################################

>C17178355.0	is_MIRNA
	VAL:	1.48	MeanVal:	23.5705931666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuuucaugucaaaauggaccauuugcauagg
            +++++++++--++++++++---++++-++-+++
            +++++++++--++++++++---++++-++-+++
    REV:    uuaaaaguaugguuuuaccaguuaaagguuucc
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17178355.Lu0910.pre-miRNA:66.miRNA:335	aaaauggaccauuugcauagg
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17178355.Lu0910.pre-miRNA:66.miRNA:336	caaaauggaccauuugcauag
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17178355.Lu0910.pre-miRNA:66.miRNA:337	ucaugucaaaauggaccauuu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17178355.Lu0910.pre-miRNA:66.miRNA:338	uucaugucaaaauggaccauu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17178355.Lu0910.pre-miRNA:66.miRNA:339	auuuucaugucaaaauggacc
              *********************	3:::23	3--23	>>C17178355.Lu0910.pre-miRNA:66.miRNA:340	uuuucaugucaaaauggacca
>>C17178355.Lu0910.pre-miRNA:66
	aacauuuuuaaauuuucaugucaaaauggaccauuugcauagguuaacccuuuggaaauugaccauuuugguaugaaaauugaauuuuuuuuaaaucgguuaauauuggacaugcauguugg
	(((((.....(((((((((..((((((((...((((.((.(((.....))).)).))))...))))))))..)))))))))..............(((((....)))))......)))))..

###########################################################################################################################

>C17188105.0	is_MIRNA
	VAL:	23.47	MeanVal:	313.898197666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgacccauugccauaaugacucauuacauaa-uaauuuaauuuau
            ++++++++++++++----+++--+++-+++++|+++++-++++-++
            ++++++++++++++||||+++--+++|+++++-+++++-++++-++
    REV:    ggcuggguaacggu----uuggauag-guauugauugauuuaguug
                                 *********************	22:::42	22--41	>>C17188105.Lu0910.pre-miRNA:67.miRNA:341	ucauuacauaa-uaauuuaau
                                  *********************	23:::43	23--42	>>C17188105.Lu0910.pre-miRNA:67.miRNA:342	cauuacauaa-uaauuuaauu
                                *********************	21:::41	21--40	>>C17188105.Lu0910.pre-miRNA:67.miRNA:343	cucauuacauaa-uaauuuaa
                               *********************	20:::40	20--39	>>C17188105.Lu0910.pre-miRNA:67.miRNA:344	acucauuacauaa-uaauuua
                                    *********************	25:::45	25--44	>>C17188105.Lu0910.pre-miRNA:67.miRNA:345	uuacauaa-uaauuuaauuua
                                   *********************	24:::44	24--43	>>C17188105.Lu0910.pre-miRNA:67.miRNA:346	auuacauaa-uaauuuaauuu
>>C17188105.Lu0910.pre-miRNA:67
	cuuuuugguuucacuuauuccaaauccgacccauugccauaaugacucauuacauaauaauuuaauuuauuucacauguugauuuaguuaguuauggauagguuuggcaaugggucgguuacgg
	...(((((...........))))).((((((((((((((....(((..(((.((((((((((.((((.((.......)).)))).))))).))))))))..)))))))))))))))))......

###########################################################################################################################

>C17189199.0	is_MIRNA
	VAL:	204.32	MeanVal:	3440.09803933333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucaaauggagguaaaaaucaauuuugcu--ccg-ug
            ++++++++++++-++++-----++++++--||+++|++
            ++++++++++++-++++----|++++++----+++-++
    REV:    ucaguuuacuucgauuuauua-uaaaacaaguggugau
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17189199.Lu0910.pre-miRNA:68.miRNA:347	gagguaaaaaucaauuuugcu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17189199.Lu0910.pre-miRNA:68.miRNA:348	aaauggagguaaaaaucaauu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17189199.Lu0910.pre-miRNA:68.miRNA:349	ggagguaaaaaucaauuuugc
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17189199.Lu0910.pre-miRNA:68.miRNA:350	aauggagguaaaaaucaauuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17189199.Lu0910.pre-miRNA:68.miRNA:351	auggagguaaaaaucaauuuu
                      *********************	11:::31	11--30	>>C17189199.Lu0910.pre-miRNA:68.miRNA:352	agguaaaaaucaauuuugcu-
>>C17189199.Lu0910.pre-miRNA:68
	aaucaaauuucauuaugguaccuccauaacuuagggucaaauggagguaaaaaucaauuuugcuccguguuauguuaguggugaacaaaauauuauuuagcuucauuugacuauuauuugaagg
	..((((((....((((((.....)))))).....((((((((((((.((((.....((((((..(((((......)).)))....))))))....)))).))))))))))))...))))))...

###########################################################################################################################

>C17189533.0	is_MIRNA
	VAL:	3.65	MeanVal:	86.7776066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuuaauuuucauguuaaaauggucgauuuucauaggg
            ++++--++++++-++++++++++++++-+++++--+++++
            ++++--++++++-++++++++++++++-+++++||+++++
    REV:    aaaacuuuaaaaauacaauuuuaccggguaaag--aucuc
             *********************	2:::22	2--22	>>C17189533.Lu0910.pre-miRNA:69.miRNA:353	uuuuuaauuuucauguuaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>C17189533.Lu0910.pre-miRNA:69.miRNA:354	uuuuaauuuucauguuaaaau
               *********************	4:::24	4--24	>>C17189533.Lu0910.pre-miRNA:69.miRNA:355	uuuaauuuucauguuaaaaug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17189533.Lu0910.pre-miRNA:69.miRNA:356	uuaauuuucauguuaaaaugg
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17189533.Lu0910.pre-miRNA:69.miRNA:357	uaauuuucauguuaaaauggu
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17189533.Lu0910.pre-miRNA:69.miRNA:358	aauuuucauguuaaaaugguc
>>C17189533.Lu0910.pre-miRNA:69
	auucacaacaugccugccaaauauuagcccauuugauuuuuuuuaauuuucauguuaaaauggucgauuuucauagggaacaccucuagaaaugggccauuuuaacauaaaaauuucaaaauuu
	.................(((((........)))))...((((..((((((.((((((((((((((.(((((..(((((.....)))))))))).)))))))))))))).))))))..))))...

###########################################################################################################################

>C17190041.0	is_MIRNA
	VAL:	3503.70	MeanVal:	50278.14666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauaua---uaacagcagccagacagccgcuguuaaac--ugaa
            ++++++|||++++++++++----++++++++++++++-||++++
            ++++++---++++++++++----++++++++++++++---++++
    REV:    cuauauuaaauuguugucgacaagucggcgacaauuuauuacuu
                             *********************	18:::38	15--35	>>C17190041.Lu0910.pre-miRNA:70.miRNA:359	gccagacagccgcuguuaaac
                                   *********************	24:::44	21--39	>>C17190041.Lu0910.pre-miRNA:70.miRNA:360	cagccgcuguuaaac--ugaa
                              *********************	19:::39	16--35	>>C17190041.Lu0910.pre-miRNA:70.miRNA:361	ccagacagccgcuguuaaac-
                            *********************	17:::37	14--34	>>C17190041.Lu0910.pre-miRNA:70.miRNA:362	agccagacagccgcuguuaaa
                               *********************	20:::40	17--35	>>C17190041.Lu0910.pre-miRNA:70.miRNA:363	cagacagccgcuguuaaac--
                                  *********************	23:::43	20--38	>>C17190041.Lu0910.pre-miRNA:70.miRNA:364	acagccgcuguuaaac--uga
>>C17190041.Lu0910.pre-miRNA:70
	auugcuacuuuaacagcggauauauaacagcagccagacagccgcuguuaaacugaacgaccauucauuauuuaacagcggcugaacagcuguuguuaaauuauaucacuuuaacaacgguuuu
	...(((........))).((((((((((((((((....((((((((((((((.((((......))))...))))))))))))))....))))))))))...)))))).................

###########################################################################################################################

>C17192547.0	is_MIRNA
	VAL:	2543.81	MeanVal:	38623.5834916666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgacguguuguagguagucuccaacggcuauuuucu-accagucgu
            +++-+++-++++++-+++++++++++++-++++++--|++--+++++
            +++-+++-++++++-+++++++++++++-++++++---++-|+++++
    REV:    cgccgcgaaacaucgaucggagguugccaaugaaaaauugc-cagua
                           *********************	16:::36	16--36	>>C17192547.Lu0910.pre-miRNA:71.miRNA:365	uagucuccaacggcuauuuuc
                               *********************	20:::40	20--39	>>C17192547.Lu0910.pre-miRNA:71.miRNA:366	cuccaacggcuauuuucu-ac
                            *********************	17:::37	17--37	>>C17192547.Lu0910.pre-miRNA:71.miRNA:367	agucuccaacggcuauuuucu
                                *********************	21:::41	21--40	>>C17192547.Lu0910.pre-miRNA:71.miRNA:368	uccaacggcuauuuucu-acc
                              *********************	19:::39	19--38	>>C17192547.Lu0910.pre-miRNA:71.miRNA:369	ucuccaacggcuauuuucu-a
                                   *********************	24:::44	24--43	>>C17192547.Lu0910.pre-miRNA:71.miRNA:370	aacggcuauuuucu-accagu
>>C17192547.Lu0910.pre-miRNA:71
	aaaugguaauucccuuacuuacaacgcgcgacguguuguagguagucuccaacggcuauuuucuaccagucguuagaugaccguuaaaaaguaaccguuggaggcuagcuacaaagcgccgcac
	....(((((.....)))))........(((.(((.((((((.(((((((((((((.((((((..((..(((((...))))).))...)))))).))))))))))))).)))))).))).)))..

###########################################################################################################################

>C17193599.0	is_MIRNA
	VAL:	14.29	MeanVal:	239.5849355	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaaaaaaaauuaauugaaa-uagucggcacgccg
            ++++++++++++--++++--++|++++++++++++++
            ++++++++++++-|++++--++-++++++++++++++
    REV:    gagguuuuuuuuu-uuaaaguucaucagccgugcggc
                *********************	5:::25	5--24	>>C17193599.Lu0910.pre-miRNA:72.miRNA:371	aaaaaaaauuaauugaaa-ua
             *********************	2:::22	2--22	>>C17193599.Lu0910.pre-miRNA:72.miRNA:372	uuuaaaaaaaauuaauugaaa
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17193599.Lu0910.pre-miRNA:72.miRNA:373	aaaaaaauuaauugaaa-uag
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17193599.Lu0910.pre-miRNA:72.miRNA:374	aaaaaauuaauugaaa-uagu
               *********************	4:::24	4--23	>>C17193599.Lu0910.pre-miRNA:72.miRNA:375	uaaaaaaaauuaauugaaa-u
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17193599.Lu0910.pre-miRNA:72.miRNA:376	aaaaauuaauugaaa-uaguc
>>C17193599.Lu0910.pre-miRNA:72
	uacuaauucauaaauuuuuuaaaaaaaauuaauugaaauagucggcacgccgaccgucggcgugccgacuacuugaaauuuuuuuuuuuggaguaccuguugcggcggcggagggcagcgacgg
	................((((((((((((..((((..((((((((((((((((.....)))))))))))))).))..)))).))))))))))))...(((((((.((........)).)))))))

###########################################################################################################################

>C17199547.0	is_MIRNA
	VAL:	103.29	MeanVal:	1566.7599025	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuug-aaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucag-uuucc-auagg
            ++++|++++++++--++++++--+++++++++--++++|+++++|++-++
            ++++-++++++++||++++++--+++++++++--++++-+++++-++-++
    REV:    aaacauuuuaaag--uuaaaauuacaguuuuaagaguuaaaaggcuaccc
                 *********************	6:::26	5--25	>>C17199547.Lu0910.pre-miRNA:73.miRNA:377	aaaauuuugaaauuuucuugu
                    *********************	9:::29	8--28	>>C17199547.Lu0910.pre-miRNA:73.miRNA:378	auuuugaaauuuucuugucaa
                     *********************	10:::30	9--29	>>C17199547.Lu0910.pre-miRNA:73.miRNA:379	uuuugaaauuuucuugucaaa
                  *********************	7:::27	6--26	>>C17199547.Lu0910.pre-miRNA:73.miRNA:380	aaauuuugaaauuuucuuguc
                   *********************	8:::28	7--27	>>C17199547.Lu0910.pre-miRNA:73.miRNA:381	aauuuugaaauuuucuuguca
                            *********************	17:::37	16--36	>>C17199547.Lu0910.pre-miRNA:73.miRNA:382	auuuucuugucaaagugguca
>>C17199547.Lu0910.pre-miRNA:73
	uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu
	((((((((((((..((((((..(((((((((..(((((((((((.((.....)).)).))))).))))..)))))))))..)))))))))))))).)))).........................

###########################################################################################################################

>C17199547.1	is_MIRNA
	VAL:	103.29	MeanVal:	1566.7599025	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuug-aaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucag-uuucc-auagg
            ++++|++++++++--++++++--+++++++++--++++|+++++|++-++
            ++++-++++++++||++++++--+++++++++--++++-+++++-++-++
    REV:    aaacauuuuaaag--uuaaaauuacaguuuuaagaguuaaaaggcuaccc
                 *********************	6:::26	5--25	>>C17199547.Lu0910.pre-miRNA:74.miRNA:383	aaaauuuugaaauuuucuugu
                    *********************	9:::29	8--28	>>C17199547.Lu0910.pre-miRNA:74.miRNA:384	auuuugaaauuuucuugucaa
                     *********************	10:::30	9--29	>>C17199547.Lu0910.pre-miRNA:74.miRNA:385	uuuugaaauuuucuugucaaa
                  *********************	7:::27	6--26	>>C17199547.Lu0910.pre-miRNA:74.miRNA:386	aaauuuugaaauuuucuuguc
                   *********************	8:::28	7--27	>>C17199547.Lu0910.pre-miRNA:74.miRNA:387	aauuuugaaauuuucuuguca
                            *********************	17:::37	16--36	>>C17199547.Lu0910.pre-miRNA:74.miRNA:388	auuuucuugucaaagugguca
>>C17199547.Lu0910.pre-miRNA:74
	uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu
	((((((((((((..((((((..(((((((((..(((((((((((.((.....)).)).))))).))))..)))))))))..)))))))))))))).)))).............((((....))))

###########################################################################################################################

>C17199547.2	is_MIRNA
	VAL:	136.19	MeanVal:	2065.82385533333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuug-aaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucag-uuuccauagg
            ++++|++++++++--++++++--+++++++++--++++|+++++---++
            ++++-++++++++||++++++--+++++++++--++++-+++++---++
    REV:    aaacauuuuaaag--uuaaaauuacaguuuuaagaguuaaaaggcuacc
                 *********************	6:::26	5--25	>>C17199547.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:389	aaaauuuugaaauuuucuugu
                    *********************	9:::29	8--28	>>C17199547.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:390	auuuugaaauuuucuugucaa
                     *********************	10:::30	9--29	>>C17199547.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:391	uuuugaaauuuucuugucaaa
                  *********************	7:::27	6--26	>>C17199547.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:392	aaauuuugaaauuuucuuguc
                   *********************	8:::28	7--27	>>C17199547.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:393	aauuuugaaauuuucuuguca
                            *********************	17:::37	16--36	>>C17199547.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:394	auuuucuugucaaagugguca
>>C17199547.Lu0910.pre-miRNA:75
	uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu
	((((((((((((..((((((..(((((((((..(((((((((...((......))...))))).))))..)))))))))..)))))))))))))).)))).........................

###########################################################################################################################

>C17208865.0	is_MIRNA
	VAL:	82.16	MeanVal:	1318.1946245	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aacaugcacgucaaauau-uaugcuauuugacgauuuuaaaauuuucauguuaaacuugg
            ++++++-+++++++++++|+++-++++++---++++++----+++++++++------+++
            ++++++-+++++++++++-+++|++++++---++++++---|+++++++++-|||||+++
    REV:    uuguauaugcaguuuauacgug-gguaaaauauuaaaaguc-aaaaguguau-----auc
                                     *********************	26:::46	25--45	>>C17208865.Lu0910.pre-miRNA:76.miRNA:395	auuugacgauuuuaaaauuuu
                                       *********************	28:::48	27--47	>>C17208865.Lu0910.pre-miRNA:76.miRNA:396	uugacgauuuuaaaauuuuca
                                      *********************	27:::47	26--46	>>C17208865.Lu0910.pre-miRNA:76.miRNA:397	uuugacgauuuuaaaauuuuc
                                    *********************	25:::45	24--44	>>C17208865.Lu0910.pre-miRNA:76.miRNA:398	uauuugacgauuuuaaaauuu
                                           *********************	32:::52	31--51	>>C17208865.Lu0910.pre-miRNA:76.miRNA:399	cgauuuuaaaauuuucauguu
                                          *********************	31:::51	30--50	>>C17208865.Lu0910.pre-miRNA:76.miRNA:400	acgauuuuaaaauuuucaugu
>>C17208865.Lu0910.pre-miRNA:76
	gcuauuuugaacaugcacgucaaauauuaugcuauuugacgauuuuaaaauuuucauguuaaacuuggucauuucuauaugugaaaacugaaaauuauaaaaugggugcauauuugacguauauguu
	.........((((((.((((((((((((((.((((((...((((((....(((((((((......(((......))).)))))))))...))))))...))))))))).))))))))))).))))))

###########################################################################################################################

>C17210841.0	is_MIRNA
	VAL:	10.58	MeanVal:	137.355658	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccaugcauca-ugcaucgugcaucuuaguac-agugcaaugcacca
            +++++++++---|+++++-++++++----++--|++++++----++++
            +++++++++----+++++-++++++-|||++---++++++----++++
    REV:    gugguauguuuccacguaacacguac---cagcuucacguggaauggu
                *********************	5:::25	5--24	>>C17210841.Lu0910.pre-miRNA:77.miRNA:401	augcauca-ugcaucgugcau
               *********************	4:::24	4--23	>>C17210841.Lu0910.pre-miRNA:77.miRNA:402	caugcauca-ugcaucgugca
             *********************	2:::22	2--21	>>C17210841.Lu0910.pre-miRNA:77.miRNA:403	accaugcauca-ugcaucgug
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17210841.Lu0910.pre-miRNA:77.miRNA:404	ugcauca-ugcaucgugcauc
              *********************	3:::23	3--22	>>C17210841.Lu0910.pre-miRNA:77.miRNA:405	ccaugcauca-ugcaucgugc
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17210841.Lu0910.pre-miRNA:77.miRNA:406	cauca-ugcaucgugcaucuu
>>C17210841.Lu0910.pre-miRNA:77
	gugcaccuugggauggugcacuuccaccaugcaucaugcaucgugcaucuuaguacagugcaaugcaccaugcaucuugguaaggugcacuucgaccaugcacaaugcaccuuuguauggugcaauu
	(((((((.......)))))))...(((((((((...(((((.((((((....((..((((((....((((.......))))....))))))...)).)))))).)))))....))))))))).....

###########################################################################################################################

>C17211641.0	is_MIRNA
	VAL:	1.62	MeanVal:	4.6137115	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugugcacuuuaccaaggugcacuaugcauaguagaacuuu
            +++++---++++++----++++++++++--++---+++++
            +++++--|++++++-|||++++++++++--++--|+++++
    REV:    acaugau-gguggug---ugugauacguuacacg-uggaa
                               *********************	20:::40	20--40	>>C17211641.Lu0910.pre-miRNA:78.miRNA:407	cacuaugcauaguagaacuuu
                              *********************	19:::39	19--39	>>C17211641.Lu0910.pre-miRNA:78.miRNA:408	gcacuaugcauaguagaacuu
>>C17211641.Lu0910.pre-miRNA:78
	gcaccguacuaaggugcaaaguacaagggugauggugggugugcacuuuaccaaggugcacuaugcauaguagaacuuuauuauaccaaggugcacauugcauaguguguggugguaguacaaaaua
	.(((((((((...((((...))))...))).))))))..(((((...((((((....((((((((((..((...(((((........)))))..))..)))))))))).))))))..))))).....

###########################################################################################################################

>C17212437.0	is_MIRNA
	VAL:	2.54	MeanVal:	52.693264	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auauuagcacauuuuaaaauuuuaaaauuuucaugugacaaugacuc-auuuuca
            ++++++++-++-+++-++++-----+++++++++++----+++--++|+++++++
            ++++++++|++-+++-++++-----+++++++++++----+++--++-+++++++
    REV:    uauaaucg-guuaaacuuuauaaaguuaaaaguauaguucuacacaguuaaaggu
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17212437.Lu0910.pre-miRNA:79.miRNA:409	auuuuaaaauuuuaaaauuuu
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17212437.Lu0910.pre-miRNA:79.miRNA:410	cauuuuaaaauuuuaaaauuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17212437.Lu0910.pre-miRNA:79.miRNA:411	uuuaaaauuuuaaaauuuuca
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17212437.Lu0910.pre-miRNA:79.miRNA:412	uuaaaauuuuaaaauuuucau
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17212437.Lu0910.pre-miRNA:79.miRNA:413	uuuuaaaauuuuaaaauuuuc
             *********************	2:::22	2--22	>>C17212437.Lu0910.pre-miRNA:79.miRNA:414	uauuagcacauuuuaaaauuu
>>C17212437.Lu0910.pre-miRNA:79
	acauauuagcacauuuuaaaauuuuaaaauuuucaugugacaaugacucauuuucacuacuuuaccccuuuggaaauugacacaucuugauaugaaaauugaaauauuucaaauuggcuaauauuug
	..((((((((.((.(((.((((.....(((((((((((....(((..(((((((((..............))))))).))..)))....))))))))))).....)))).))).))))))))))...

###########################################################################################################################

>C17212607.0	is_MIRNA
	VAL:	605.72	MeanVal:	6649.82241466667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acguaacaugcaaaauuaaguuuguuacg-gaagaguaaaggucguuauaua
            ++++++++++---++++--++++++++++|++-++++++--+++++++--++
            ++++++++++---++++--++++++++++-++-++++++--+++++++--++
    REV:    uguauuguacuaauuaaaauagacaaugcacuccuuguuaacggcaaugcau
                *********************	5:::25	5--25	>>C17212607.Lu0910.pre-miRNA:80.miRNA:415	aacaugcaaaauuaaguuugu
               *********************	4:::24	4--24	>>C17212607.Lu0910.pre-miRNA:80.miRNA:416	uaacaugcaaaauuaaguuug
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17212607.Lu0910.pre-miRNA:80.miRNA:417	acaugcaaaauuaaguuuguu
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17212607.Lu0910.pre-miRNA:80.miRNA:418	caugcaaaauuaaguuuguua
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17212607.Lu0910.pre-miRNA:80.miRNA:419	augcaaaauuaaguuuguuac
              *********************	3:::23	3--23	>>C17212607.Lu0910.pre-miRNA:80.miRNA:420	guaacaugcaaaauuaaguuu
>>C17212607.Lu0910.pre-miRNA:80
	acguaacaugcaaaauuaaguuuguuacggaagaguaaaggucguuauauaaggcuuacguaacggcaauuguuccucacguaacagauaaaauuaaucauguuauguaagaguaaaggucguuacg
	((((((((((...((((..((((((((((((.((((((..(((((((..((.....))..)))))))..)))))).)).))))))))))..))))...))))))))))....((((......)))).

###########################################################################################################################

>C17212607.1	is_MIRNA
	VAL:	470.16	MeanVal:	5192.914991	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acguaacaugcaaaauuaaguuuguuacg-gaagaguaaaggucguuauaua
            ++++++++++---++++--++++++++++|++-++--++--+++++++--++
            ++++++++++---++++--++++++++++-++-++--++--+++++++--++
    REV:    uguauuguacuaauuaaaauagacaaugcacuccuuguuaacggcaaugcau
                *********************	5:::25	5--25	>>C17212607.Lu0910.pre-miRNA:81.miRNA:421	aacaugcaaaauuaaguuugu
               *********************	4:::24	4--24	>>C17212607.Lu0910.pre-miRNA:81.miRNA:422	uaacaugcaaaauuaaguuug
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17212607.Lu0910.pre-miRNA:81.miRNA:423	acaugcaaaauuaaguuuguu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17212607.Lu0910.pre-miRNA:81.miRNA:424	augcaaaauuaaguuuguuac
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17212607.Lu0910.pre-miRNA:81.miRNA:425	caugcaaaauuaaguuuguua
                                           *********************	32:::52	31--51	>>C17212607.Lu0910.pre-miRNA:81.miRNA:426	aagaguaaaggucguuauaua
>>C17212607.Lu0910.pre-miRNA:81
	acguaacaugcaaaauuaaguuuguuacggaagaguaaaggucguuauauaaggcuuacguaacggcaauuguuccucacguaacagauaaaauuaaucauguuauguaagaguaaaggucguuacg
	((((((((((...((((..((((((((((((.((..((..(((((((..((.....))..)))))))..))..)).)).))))))))))..))))...))))))))))....((((......)))).

###########################################################################################################################

>C17213301.0	is_MIRNA
	VAL:	2.66	MeanVal:	17.3065525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guauaga-gaauuuccacuauacacaa-ugcaccucuguacuuuguac
            ++++++-|++++++-++++++++----|+++++---++++--++++++
            ++++++--++++++|++++++++-----+++++--|++++||++++++
    REV:    cguaucaccuugaa-gugauaugguaccacgugua-acgu--aacaug
              *********************	3:::23	3--22	>>C17213301.Lu0910.pre-miRNA:82.miRNA:427	auaga-gaauuuccacuauac
                            *********************	17:::37	16--35	>>C17213301.Lu0910.pre-miRNA:82.miRNA:428	acuauacacaa-ugcaccucu
                     *********************	10:::30	9--28	>>C17213301.Lu0910.pre-miRNA:82.miRNA:429	aauuuccacuauacacaa-ug
                    *********************	9:::29	8--27	>>C17213301.Lu0910.pre-miRNA:82.miRNA:430	gaauuuccacuauacacaa-u
                         *********************	14:::34	13--32	>>C17213301.Lu0910.pre-miRNA:82.miRNA:431	uccacuauacacaa-ugcacc
                        *********************	13:::33	12--31	>>C17213301.Lu0910.pre-miRNA:82.miRNA:432	uuccacuauacacaa-ugcac
>>C17213301.Lu0910.pre-miRNA:82
	cuuaguauagagaauuuccacuauacacaaugcaccucuguacuuuguacuaccaccauguacaaugcaaugugcaccaugguauagugaaguuccacuaugcaccgugcaccuuggcaaagugcacu
	....((((((.((((((.((((((((....(((((...((((..((((((.........))))))))))..))))).....))))))))))))))..))))))...(((((.(((....)))))))).

###########################################################################################################################

>C17215113.0	is_MIRNA
	VAL:	5.61	MeanVal:	75.22894	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaucgagaaaaaaaaaauuugggucag--ccggccgggga
            ++++++++---++++++-+++++++--||++++++--+++
            ++++++++---++++++-+++++++----++++++-|+++
    REV:    uuagcuuuaaauuuuuuuaacccggcuaaggccgga-ccu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17215113.Lu0910.pre-miRNA:83.miRNA:433	aucgagaaaaaaaaaauuugg
              *********************	3:::23	3--23	>>C17215113.Lu0910.pre-miRNA:83.miRNA:434	ucgagaaaaaaaaaauuuggg
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17215113.Lu0910.pre-miRNA:83.miRNA:435	agaaaaaaaaaauuuggguca
                *********************	5:::25	5--25	>>C17215113.Lu0910.pre-miRNA:83.miRNA:436	gagaaaaaaaaaauuuggguc
               *********************	4:::24	4--24	>>C17215113.Lu0910.pre-miRNA:83.miRNA:437	cgagaaaaaaaaaauuugggu
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17215113.Lu0910.pre-miRNA:83.miRNA:438	gaaaaaaaaaauuugggucag
>>C17215113.Lu0910.pre-miRNA:83
	accuccauuuagguacgaaucgagaaaaaaaaaauuugggucagccggccggggaugguuccaggccggaaucggcccaauuuuuuuaaauuucgauuauuacauuuagaccggaaaaccggccgguu
	((((......))))...((((((((...((((((.(((((((..((((((..(((....))).))))))....))))))).))))))...))))))))..........((((((........))))))

###########################################################################################################################

>C17223595.0	is_MIRNA
	VAL:	2.29	MeanVal:	48.1659255	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuaaccaauuuaaaaaauuucac-uuuucauaug-aaauggucu-uuuucuauagg
            ++++++---++++++++--------|+++++++-++|++++++++-|+++++-+++++
            ++++++---++++++++---------+++++++-++-++++++++--+++++|+++++
    REV:    auaauuagcuaaauuuuaaaaacuuuaagaguacacuuuugccaguuaaaag-uaucc
             *********************	2:::22	2--22	>>C17223595.Lu0910.pre-miRNA:84.miRNA:439	auuaaccaauuuaaaaaauuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17223595.Lu0910.pre-miRNA:84.miRNA:440	uuaaccaauuuaaaaaauuuc
                *********************	5:::25	5--25	>>C17223595.Lu0910.pre-miRNA:84.miRNA:441	aaccaauuuaaaaaauuucac
               *********************	4:::24	4--24	>>C17223595.Lu0910.pre-miRNA:84.miRNA:442	uaaccaauuuaaaaaauuuca
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17223595.Lu0910.pre-miRNA:84.miRNA:443	accaauuuaaaaaauuucac-
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17223595.Lu0910.pre-miRNA:84.miRNA:444	ccaauuuaaaaaauuucac-u
>>C17223595.Lu0910.pre-miRNA:84
	uccauguaaaauauuaaccaauuuaaaaaauuucacuuuucauaugaaauggucuuuuucuauagggguuaaccuaugaaaauugaccguuuucacaugagaauuucaaaaauuuuaaaucgauuaaua
	...........((((((...((((((((........(((((((.((((((((((.(((((.(((((......))))))))))..)))))))).)).))))))).........))))))))...))))))

###########################################################################################################################

>C17224839.0	is_MIRNA
	VAL:	13.72	MeanVal:	222.890752	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuagccaauuuaaaau-guucaaucuucaacu-caaaauuuaucgauuuccaaag
            ++++++++-++++-++++|++--+++-+++++--|++++++---++-+++++++-++
            ++++++++-++++-++++-++--+++|+++++---++++++---++|+++++++-++
    REV:    auaaucggcuaaaauuuaguauuuua-aaguuacuguuuuacugag-uaaagguauc
                                *********************	21:::41	20--39	>>C17224839.Lu0910.pre-miRNA:85.miRNA:445	uucaaucuucaacu-caaaau
                *********************	5:::25	5--24	>>C17224839.Lu0910.pre-miRNA:85.miRNA:446	agccaauuuaaaau-guucaa
                                          *********************	31:::51	30--49	>>C17224839.Lu0910.pre-miRNA:85.miRNA:447	aacu-caaaauuuaucgauuu
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17224839.Lu0910.pre-miRNA:85.miRNA:448	gccaauuuaaaau-guucaau
               *********************	4:::24	4--23	>>C17224839.Lu0910.pre-miRNA:85.miRNA:449	uagccaauuuaaaau-guuca
             *********************	2:::22	2--21	>>C17224839.Lu0910.pre-miRNA:85.miRNA:450	auuagccaauuuaaaau-guu
>>C17224839.Lu0910.pre-miRNA:85
	uacacguuaaauauuagccaauuuaaaauguucaaucuucaacucaaaauuuaucgauuuccaaaguguuuauccuauggaaaugagucauuuugucauugaaauuuuaugauuuaaaaucggcuaaua
	...........((((((((.((((.((((((..(((.(((((..((((((...((.(((((((.((........)).)))))))))...))))))...))))))))..)).)))).)))).))))))))

###########################################################################################################################

>C17224839.1	is_MIRNA
	VAL:	5.16	MeanVal:	117.8254785	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuagccaauuuaaaauguucaaucuucaacu-caaaauuuaucgauuuccaaag
            ++++++++-++++-++++----++--+++++--|++++++---++-+++++++-++
            ++++++++-++++-++++----++--+++++---++++++---++|+++++++-++
    REV:    auaaucggcuaaaauuuaguauuuuaaaguuacuguuuuacugag-uaaagguauc
                               *********************	20:::40	20--39	>>C17224839.Lu0910.pre-miRNA:86.miRNA:451	uucaaucuucaacu-caaaau
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17224839.Lu0910.pre-miRNA:86.miRNA:452	uuaaaauguucaaucuucaac
                                 *********************	22:::42	22--41	>>C17224839.Lu0910.pre-miRNA:86.miRNA:453	caaucuucaacu-caaaauuu
                                *********************	21:::41	21--40	>>C17224839.Lu0910.pre-miRNA:86.miRNA:454	ucaaucuucaacu-caaaauu
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17224839.Lu0910.pre-miRNA:86.miRNA:455	uaaaauguucaaucuucaacu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17224839.Lu0910.pre-miRNA:86.miRNA:456	caauuuaaaauguucaaucuu
>>C17224839.Lu0910.pre-miRNA:86
	uacacguuaaauauuagccaauuuaaaauguucaaucuucaacucaaaauuuaucgauuuccaaaguguuuauccuauggaaaugagucauuuugucauugaaauuuuaugauuuaaaaucggcuaaua
	...........((((((((.((((.((((....((..(((((..((((((...((.(((((((.((........)).)))))))))...))))))...)))))..))....)))).)))).))))))))

###########################################################################################################################

>C17228249.0	is_MIRNA
	VAL:	14.85	MeanVal:	159.798912166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuc-cauaauucagaaugcac-ugugucgua
            +++++|+++++++++--+++---|+++++++++
            +++++-+++++++++--+++----+++++++++
    REV:    uuaagcguauuaaguaauacuuucacguaguau
             *********************	2:::22	2--21	>>C17228249.Lu0910.pre-miRNA:87.miRNA:457	auuc-cauaauucagaaugca
              *********************	3:::23	3--22	>>C17228249.Lu0910.pre-miRNA:87.miRNA:458	uuc-cauaauucagaaugcac
                  *********************	7:::27	6--25	>>C17228249.Lu0910.pre-miRNA:87.miRNA:459	cauaauucagaaugcac-ugu
                   *********************	8:::28	7--26	>>C17228249.Lu0910.pre-miRNA:87.miRNA:460	auaauucagaaugcac-ugug
                    *********************	9:::29	8--27	>>C17228249.Lu0910.pre-miRNA:87.miRNA:461	uaauucagaaugcac-ugugu
                 *********************	6:::26	6--24	>>C17228249.Lu0910.pre-miRNA:87.miRNA:462	-cauaauucagaaugcac-ug
>>C17228249.Lu0910.pre-miRNA:87
	cuuguacuuugcaccguaguauggugugcguacacuauguugcuugcagauuagaaucauguaauuccauaauucagaaugcacugugucguaugauaugaugcacuuucauaaugaauuaugcgaauuu
	.((.((.((((((..((((((((((((....)))))))))))).)))))).)).))......((((((((((((((..(((...(((((((((...)))))))))....)))..))))))))).))))).

###########################################################################################################################

>C17228249.1	is_MIRNA
	VAL:	14.85	MeanVal:	159.798912166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuc-cauaauucagaaugcac-ugugucgua
            +++++|+++++++++--+++---|+++++++++
            +++++-+++++++++--+++----+++++++++
    REV:    uuaagcguauuaaguaauacuuucacguaguau
             *********************	2:::22	2--21	>>C17228249.Lu0910.pre-miRNA:88.miRNA:463	auuc-cauaauucagaaugca
              *********************	3:::23	3--22	>>C17228249.Lu0910.pre-miRNA:88.miRNA:464	uuc-cauaauucagaaugcac
                  *********************	7:::27	6--25	>>C17228249.Lu0910.pre-miRNA:88.miRNA:465	cauaauucagaaugcac-ugu
                   *********************	8:::28	7--26	>>C17228249.Lu0910.pre-miRNA:88.miRNA:466	auaauucagaaugcac-ugug
                    *********************	9:::29	8--27	>>C17228249.Lu0910.pre-miRNA:88.miRNA:467	uaauucagaaugcac-ugugu
                 *********************	6:::26	6--24	>>C17228249.Lu0910.pre-miRNA:88.miRNA:468	-cauaauucagaaugcac-ug
>>C17228249.Lu0910.pre-miRNA:88
	cuuguacuuugcaccguaguauggugugcguacacuauguugcuugcagauuagaaucauguaauuccauaauucagaaugcacugugucguaugauaugaugcacuuucauaaugaauuaugcgaauuu
	.((.((.((((((..(((..(((((((....)))))))..))).)))))).)).))......((((((((((((((..(((...(((((((((...)))))))))....)))..))))))))).))))).

###########################################################################################################################

>C17228249.2	is_MIRNA
	VAL:	14.43	MeanVal:	158.121079166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuc-cauaauucagaaugcac-ugugucgua
            +++++|+++++++++--+++---|++--+++++
            +++++-+++++++++--+++----++--+++++
    REV:    uuaagcguauuaaguaauacuuucacguaguau
             *********************	2:::22	2--21	>>C17228249.Lu0910.pre-miRNA:89.miRNA:469	auuc-cauaauucagaaugca
              *********************	3:::23	3--22	>>C17228249.Lu0910.pre-miRNA:89.miRNA:470	uuc-cauaauucagaaugcac
                  *********************	7:::27	6--25	>>C17228249.Lu0910.pre-miRNA:89.miRNA:471	cauaauucagaaugcac-ugu
                   *********************	8:::28	7--26	>>C17228249.Lu0910.pre-miRNA:89.miRNA:472	auaauucagaaugcac-ugug
                    *********************	9:::29	8--27	>>C17228249.Lu0910.pre-miRNA:89.miRNA:473	uaauucagaaugcac-ugugu
                 *********************	6:::26	6--24	>>C17228249.Lu0910.pre-miRNA:89.miRNA:474	-cauaauucagaaugcac-ug
>>C17228249.Lu0910.pre-miRNA:89
	cuuguacuuugcaccguaguauggugugcguacacuauguugcuugcagauuagaaucauguaauuccauaauucagaaugcacugugucguaugauaugaugcacuuucauaaugaauuaugcgaauuu
	.((.((.((((((..((((((((((((....)))))))))))).)))))).)).))......((((((((((((((..(((...((..(((((...)))))..))....)))..))))))))).))))).

###########################################################################################################################

>C17231851.0	is_MIRNA
	VAL:	12.43	MeanVal:	161.218397	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuca-uc-uuguagcuaguuacuauagu-aacauaauuaguuau
            ++++|++|+++++++++++++-+++-++|++-++++++++++++
            ++++-++-+++++++++++++|+++|++-++-++++++++++++
    REV:    aagucaguaauauugaucaau-aua-cacuuuuauuagucaaua
                                  *********************	23:::43	21--40	>>C17231851.Lu0910.pre-miRNA:90.miRNA:475	uauagu-aacauaauuaguua
                                   *********************	24:::44	22--41	>>C17231851.Lu0910.pre-miRNA:90.miRNA:476	auagu-aacauaauuaguuau
                           *********************	16:::36	14--33	>>C17231851.Lu0910.pre-miRNA:90.miRNA:477	uaguuacuauagu-aacauaa
                            *********************	17:::37	15--34	>>C17231851.Lu0910.pre-miRNA:90.miRNA:478	aguuacuauagu-aacauaau
                              *********************	19:::39	17--36	>>C17231851.Lu0910.pre-miRNA:90.miRNA:479	uuacuauagu-aacauaauua
                          *********************	15:::35	13--32	>>C17231851.Lu0910.pre-miRNA:90.miRNA:480	cuaguuacuauagu-aacaua
>>C17231851.Lu0910.pre-miRNA:90
	gaauggaugaguaugcuuccuaguaacuaauuauuucaucuuguagcuaguuacuauaguaacauaauuaguuauuuaguauuauaacugauuauuuucacauauaacuaguuauaaugacugaauucug
	.....(((.(((.((((....))))))).)))..(((((((((((((((((((.(((.((((.((((((((((((........)))))))))))).)).)))))))))))))))))).)).)))).....

###########################################################################################################################

>C17233793.0	is_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	6.02916	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaaggugcgcugugcauaguacau-gauggaggugcaccauacuauagugc
            ++++--++++++++++++++-++++-|++++-++---++++++--+++--+++
            ++++--++++++++++++++-++++--++++-++---++++++-|+++--+++
    REV:    aggugauacgugguacguguaauguuucuacguuaaggugguaa-guggaacg
                         *********************	14:::34	14--33	>>C17233793.Lu0910.pre-miRNA:91.miRNA:481	gugcauaguacau-gauggag
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17233793.Lu0910.pre-miRNA:91.miRNA:482	ugcauaguacau-gauggagg
                        *********************	13:::33	13--32	>>C17233793.Lu0910.pre-miRNA:91.miRNA:483	ugugcauaguacau-gaugga
                                 *********************	22:::42	22--41	>>C17233793.Lu0910.pre-miRNA:91.miRNA:484	uacau-gauggaggugcacca
                                  *********************	23:::43	23--42	>>C17233793.Lu0910.pre-miRNA:91.miRNA:485	acau-gauggaggugcaccau
                           *********************	16:::36	16--35	>>C17233793.Lu0910.pre-miRNA:91.miRNA:486	gcauaguacau-gauggaggu
>>C17233793.Lu0910.pre-miRNA:91
	gugcaugguugaagugcaucguuccaaggugcgcugugcauaguacaugauggaggugcaccauacuauagugcacgacgcaaggugaaugguggaauugcaucuuuguaaugugcauggugcauagugga
	((((((.......))))))...((((..((((((((((((((.((((.((((.((...((((((..(((..(((.....)))..))).))))))...)).))))..)))).))))))))))))))..))))

###########################################################################################################################

>C17247359.0	is_MIRNA
	VAL:	2.35	MeanVal:	9.18420216666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagugcaccauuacaaguuguaugaugcauagugcauugggg
            +++++++++-+++++------+++++-++++-++++-++++++
            +++++++++-+++++||||||+++++|++++-++++-++++++
    REV:    uuucacgugaugaug------auauu-uguaacgcggaaccuu
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C17247359.Lu0910.pre-miRNA:92.miRNA:487	uaugaugcauagugcauuggg
             *********************	2:::22	2--22	>>C17247359.Lu0910.pre-miRNA:92.miRNA:488	aagugcaccauuacaaguugu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17247359.Lu0910.pre-miRNA:92.miRNA:489	agugcaccauuacaaguugua
               *********************	4:::24	4--24	>>C17247359.Lu0910.pre-miRNA:92.miRNA:490	gugcaccauuacaaguuguau
                                *********************	21:::41	21--41	>>C17247359.Lu0910.pre-miRNA:92.miRNA:491	guaugaugcauagugcauugg
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17247359.Lu0910.pre-miRNA:92.miRNA:492	gcaccauuacaaguuguauga
>>C17247359.Lu0910.pre-miRNA:92
	ugcagcaugcauaaaggaagugcaccauuacaaguuguaugaugcauagugcauuggggaaaugcaaaauuccaaggcgcaauguuuauaguaguagugcacuuuaccaagguguaaggugcauggugcauag
	((((.(((((((....(((((((((.(((((......(((((.((((.((((.((((((..........)))))).)))).)))))))))))))).)))))))))((....)).....))))))).))))...

###########################################################################################################################

>C17254075.0	is_MIRNA
	VAL:	1.30	MeanVal:	10.6534255	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcacuauaccaaggugcauguucuauagagcaugcuggaagugcaucgu
            +++++++-----+++++---++++++-++++++-------+++++++++
            +++++++-----+++++--|++++++-++++++-||||||+++++++++
    REV:    cgugauaccauaccacggg-aagguaguucguga------uacguagca
             *********************	2:::22	2--22	>>C17254075.Lu0910.pre-miRNA:93.miRNA:493	cacuauaccaaggugcauguu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17254075.Lu0910.pre-miRNA:93.miRNA:494	acuauaccaaggugcauguuc
                *********************	5:::25	5--25	>>C17254075.Lu0910.pre-miRNA:93.miRNA:495	uauaccaaggugcauguucua
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17254075.Lu0910.pre-miRNA:93.miRNA:496	auaccaaggugcauguucuau
               *********************	4:::24	4--24	>>C17254075.Lu0910.pre-miRNA:93.miRNA:497	cuauaccaaggugcauguucu
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17254075.Lu0910.pre-miRNA:93.miRNA:498	uaccaaggugcauguucuaua
>>C17254075.Lu0910.pre-miRNA:93
	gcacuauaccaaggugcauguucuauagagcaugcuggaagugcaucguauauaggaaaacuaugcuggauuugcaccuuaccaagcuacacgaugcauagugcuugauggaagggcaccauaccauagugcac
	(((((((.....(((((...((((((.((((((.......(((((((((..((((.....))))(((((............))).))...))))))))).)))))).))))))..))))).....)))))))..

###########################################################################################################################

>C17259155.0	is_MIRNA
	VAL:	2.80	MeanVal:	34.621596	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggaauguuggauggaauuuaga---------uggcaa-acgg-aaaguuugcucccca
            ++++++++++++++++-+++-++|||||||||++++--|++++|++++++-----++++
            ++++++++++++++++-+++-++---------++++---++++-++++++-----++++
    REV:    accuuacaaccugccucaaaacucguuaaaaaaccggccugccuuuucaaucuaagggu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17259155.Lu0910.pre-miRNA:94.miRNA:499	gaauguuggauggaauuuaga
             *********************	2:::22	2--22	>>C17259155.Lu0910.pre-miRNA:94.miRNA:500	ggaauguuggauggaauuuag
               *********************	4:::24	4--23	>>C17259155.Lu0910.pre-miRNA:94.miRNA:501	aauguuggauggaauuuaga-
                                                 *********************	38:::58	29--47	>>C17259155.Lu0910.pre-miRNA:94.miRNA:502	a-acgg-aaaguuugcucccc
                                              *********************	35:::55	26--44	>>C17259155.Lu0910.pre-miRNA:94.miRNA:503	gcaa-acgg-aaaguuugcuc
                                               *********************	36:::56	27--45	>>C17259155.Lu0910.pre-miRNA:94.miRNA:504	caa-acgg-aaaguuugcucc
>>C17259155.Lu0910.pre-miRNA:94
	uggaauguuggauggaauuuagauggcaaacggaaaguuugcuccccaaaaucacguaaugggaaucuaacuuuuccguccggccaaaaaauugcucaaaacuccguccaacauuccaucugucgaaccaagccu
	((((((((((((((((.(((.((((((..((((((((((.....((((...........)))).....)))))).))))...)))).........)).))).)))))))))))))))).................

###########################################################################################################################

>C17263899.0	is_MIRNA
	VAL:	11.31	MeanVal:	108.54336	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaauuucagauuuuuaauaac--gguugaauu
            ++++++++++++-++++++----||+++++++++
            ++++++++++++-++++++------+++++++++
    REV:    acuuuaaagucuuaaaguuuuaacaccggcuuga
              *********************	3:::23	3--23	>>C17263899.Lu0910.pre-miRNA:95.miRNA:505	aaauuucagauuuuuaauaac
             *********************	2:::22	2--22	>>C17263899.Lu0910.pre-miRNA:95.miRNA:506	gaaauuucagauuuuuaauaa
               *********************	4:::24	4--23	>>C17263899.Lu0910.pre-miRNA:95.miRNA:507	aauuucagauuuuuaauaac-
>>C17263899.Lu0910.pre-miRNA:95
	gugcuguagguagugaacuugacugccucagauguugcuuaugccauauuacuugcacuucgccugaaauuucagauuuuuaauaacgguugaauuuuugaguucggccacaauuuugaaauucugaaauuucaag
	((((...(((((((.......)))))))..(((((.((....)).)))))....))))......((((((((((((.((((((....(((((((((....)))))))))......)))))).))))))))))))..

###########################################################################################################################

>C17268009.0	is_MIRNA
	VAL:	2.20	MeanVal:	14.271964	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuaaauuuuuucuguuacguaagca--ac--aac
            ++++++-----++++++++++++++-||++||+++
            ++++++-||||++++++++++++++---++--+++
    REV:    ugauuuu----aggcaaugcauucggaaugcauug
              *********************	3:::23	3--23	>>C17268009.Lu0910.pre-miRNA:96.miRNA:508	uaaauuuuuucuguuacguaa
               *********************	4:::24	4--24	>>C17268009.Lu0910.pre-miRNA:96.miRNA:509	aaauuuuuucuguuacguaag
             *********************	2:::22	2--22	>>C17268009.Lu0910.pre-miRNA:96.miRNA:510	cuaaauuuuuucuguuacgua
                *********************	5:::25	5--25	>>C17268009.Lu0910.pre-miRNA:96.miRNA:511	aauuuuuucuguuacguaagc
>>C17268009.Lu0910.pre-miRNA:96
	uuuacucuuacguaacaugcuaaauuuuuucuguuacguaagcaacaacugugguuacguaaggcuuacguaacggauuuuagucuuacguaaguggcaaaauguuucaucuuacguaaggaacaacugucguuac
	...........(((((..((((((.....((((((((((((((.(((((....)))..))...)))))))))))))).))))))((((((((((.(((.....)))....))))))))))...........)))))

###########################################################################################################################

>C17270237.0	is_MIRNA
	VAL:	5.50	MeanVal:	44.926189	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugccgaccguccgacuac-gacgucgguagucaacgccgauugucguuguugaccgucgg
            +++++-++++++++++++-|++-+++++-+++++++++++++--+++++---+++-+++++
            +++++-++++++++++++--++|+++++-+++++++++++++--+++++---+++-+++++
    REV:    uacggguggcgggcugauaccu-cagccuucaguugcggcugguggcaaguucuguuagcc
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17270237.Lu0910.pre-miRNA:97.miRNA:512	acuac-gacgucgguagucaa
                            *********************	17:::37	17--36	>>C17270237.Lu0910.pre-miRNA:97.miRNA:513	uac-gacgucgguagucaacg
                         *********************	14:::34	14--33	>>C17270237.Lu0910.pre-miRNA:97.miRNA:514	gacuac-gacgucgguaguca
                           *********************	16:::36	16--35	>>C17270237.Lu0910.pre-miRNA:97.miRNA:515	cuac-gacgucgguagucaac
                             *********************	18:::38	18--37	>>C17270237.Lu0910.pre-miRNA:97.miRNA:516	ac-gacgucgguagucaacgc
                                *********************	21:::41	20--40	>>C17270237.Lu0910.pre-miRNA:97.miRNA:517	gacgucgguagucaacgccga
>>C17270237.Lu0910.pre-miRNA:97
	ccgacgacgugccgaccguccgacuacgacgucgguagucaacgccgauugucguuguugaccgucggcggucaauaccgauugucuugaacgguggucggcguugacuuccgacuccauagucgggcggugggcau
	........(((((.((((((((((((.((.(((((.(((((((((((((..(((((...(((.(((((.........))))).)))...)))))..))))))))))))).)))))))..)))))))))))).)))))

###########################################################################################################################

>C17278591.0	is_MIRNA
	VAL:	182.76	MeanVal:	2712.127236	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuga---aauuuucauguuaaaauggccccuuuccauaggugu
            ++++++|||++++++++++++++++++-----++++++-+++-++
            ++++++---++++++++++++++++++----|++++++-+++|++
    REV:    aaaauuuaguuaaaaguacaguuuuacaguu-aaagguuucc-cg
                     *********************	10:::30	7--27	>>C17278591.Lu0910.pre-miRNA:98.miRNA:518	aauuuucauguuaaaauggcc
                      *********************	11:::31	8--28	>>C17278591.Lu0910.pre-miRNA:98.miRNA:519	auuuucauguuaaaauggccc
                    *********************	9:::29	7--26	>>C17278591.Lu0910.pre-miRNA:98.miRNA:520	-aauuuucauguuaaaauggc
                 *********************	6:::26	6--23	>>C17278591.Lu0910.pre-miRNA:98.miRNA:521	a---aauuuucauguuaaaau
                                 *********************	22:::42	19--39	>>C17278591.Lu0910.pre-miRNA:98.miRNA:522	aaaauggccccuuuccauagg
                               *********************	20:::40	17--37	>>C17278591.Lu0910.pre-miRNA:98.miRNA:523	uuaaaauggccccuuuccaua
>>C17278591.Lu0910.pre-miRNA:98
	auuuugaaauuuucauguuaaaauggccccuuuccauagguguuaagcccuuuggaaauugacauuuugacaugaaaauugauuuaaaagcauuuuguucaacaauaauauaacaacaaguaaaauuggauuuuuaac
	.((((((((((((((((((((((((.....((((((.(((.((...))))).))))))....))))))))))))))))))...)))))).............((((..(((........)))..))))..........

###########################################################################################################################

>C17278591.1	is_MIRNA
	VAL:	5.40	MeanVal:	70.521799	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuuucauguuaaaauggccccuuuccauaggugu
            ++++++++++++++++++-----++++++-+++-++
            ++++++++++++++++++----|++++++-+++|++
    REV:    uuaaaaguacaguuuuacaguu-aaagguuucc-cg
             *********************	2:::22	2--22	>>C17278591.Lu0910.pre-miRNA:99.miRNA:524	auuuucauguuaaaauggccc
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17278591.Lu0910.pre-miRNA:99.miRNA:525	aaaauggccccuuuccauagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17278591.Lu0910.pre-miRNA:99.miRNA:526	uuaaaauggccccuuuccaua
              *********************	3:::23	3--23	>>C17278591.Lu0910.pre-miRNA:99.miRNA:527	uuuucauguuaaaauggcccc
               *********************	4:::24	4--24	>>C17278591.Lu0910.pre-miRNA:99.miRNA:528	uuucauguuaaaauggccccu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17278591.Lu0910.pre-miRNA:99.miRNA:529	uucauguuaaaauggccccuu
>>C17278591.Lu0910.pre-miRNA:99
	auuuugaaauuuucauguuaaaauggccccuuuccauagguguuaagcccuuuggaaauugacauuuugacaugaaaauugauuuaaaagcauuuuguucaacaauaauauaacaacaaguaaaauuggauuuuuaac
	.......((((((((((((((((((.....((((((.(((.((...))))).))))))....))))))))))))))))))...(((((((....(((.....)))...........(((......)))..))))))).

###########################################################################################################################

>C17283277.0	is_MIRNA
	VAL:	137.27	MeanVal:	1398.59734533333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggaagugcaauauacuaaggugcacgguggauauugcauuau
            ++++-------+++++-+++++++++--+++-++++-----++
            ++++-------+++++|+++++++++--+++|++++----|++
    REV:    accugaagaugauaug-uuucacguggaacc-auaaaagu-ua
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17283277.Lu0910.pre-miRNA:100.miRNA:530	caauauacuaaggugcacggu
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17283277.Lu0910.pre-miRNA:100.miRNA:531	gugcaauauacuaaggugcac
             *********************	2:::22	2--22	>>C17283277.Lu0910.pre-miRNA:100.miRNA:532	ggaagugcaauauacuaaggu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17283277.Lu0910.pre-miRNA:100.miRNA:533	gaagugcaauauacuaaggug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17283277.Lu0910.pre-miRNA:100.miRNA:534	agugcaauauacuaaggugca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17283277.Lu0910.pre-miRNA:100.miRNA:535	aagugcaauauacuaaggugc
>>C17283277.Lu0910.pre-miRNA:100
	gcauaauggaagugcaauauacuaaggugcacgguggauauugcauuaugaaaauugaaaauaccaaggugcacuuuguauaguagaaguccacuguaccaaggugcaagaugcauugcggaagugcaucauuccaugc
	((((..((((.......(((((.(((((((((..(((.((((.....((....))....)))))))..)))))))))))))).......)))).(((((....))))).((((((((.....)))))))).....))))

###########################################################################################################################

>C17289937.0	is_MIRNA
	VAL:	33.68	MeanVal:	19.0839166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuacguaacggcaguugcucgcuacguaaca
            +++++++++-++--++++++--++++-++++
            +++++++++-++--++++++-|++++-++++
    REV:    aaugcauugacggaaaugaga-augcuuugu
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17289937.Lu0910.pre-miRNA:101.miRNA:536	gcaguugcucgcuacguaaca
>>C17289937.Lu0910.pre-miRNA:101
	guuacguaagguuuacguaacggcaguugcucgcuacguaacaggaaaaauuaaggauguuucguaagaguaaaggcaguuacguaagacuuacgaaacgauaguuauaucuuacguaacaaaacauguuaaaccuacua
	(((((((((((((((((((((.((..((((((..((((.((((..............)))).)))).))))))..)).))))))))).........(((....)))..))))))))))))....................

###########################################################################################################################

>C17290819.0	is_MIRNA
	VAL:	68.32	MeanVal:	1131.51459683333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augcauugugcacuuugguauaaugcacuacaacca---ugcac
            ++++++++++++---+++---++++++-----++++|||+++++
            ++++++++++++---+++-||++++++----|++++---+++++
    REV:    uacguaacacguaucaccu--uuauguaaca-ugguuucacgug
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17290819.Lu0910.pre-miRNA:102.miRNA:537	cacuuugguauaaugcacuac
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17290819.Lu0910.pre-miRNA:102.miRNA:538	acuuugguauaaugcacuaca
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17290819.Lu0910.pre-miRNA:102.miRNA:539	cuuugguauaaugcacuacaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17290819.Lu0910.pre-miRNA:102.miRNA:540	gcacuuugguauaaugcacua
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17290819.Lu0910.pre-miRNA:102.miRNA:541	ugcacuuugguauaaugcacu
                           *********************	16:::36	16--36	>>C17290819.Lu0910.pre-miRNA:102.miRNA:542	ugguauaaugcacuacaacca
>>C17290819.Lu0910.pre-miRNA:102
	caucaugcaucaugcacuauagucuggugcacuuucaucaugaauuaugcauugugcacuuugguauaaugcacuacaaccaugcacaauagaccgugcacuuugguacaauguauuuccacuaugcacaaugcauuuug
	..(((((.....(((((((.....))))))).......)))))...((((((((((((...(((...((((((.....(((((((((........)))))...))))....)))))).)))...))))))))))))....

###########################################################################################################################

>C17291029.0	is_MIRNA
	VAL:	2.39	MeanVal:	10.2646205	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauagagugguuucg--ugagaagcugccagaacuc
            ++++-+++--+++---||+++--++++-+++++++++
            ++++-+++--+++-----+++--++++|+++++++++
    REV:    ccugacuugucaacaacaacuucuuga-ggucuuggg
                          *********************	15:::35	15--33	>>C17291029.Lu0910.pre-miRNA:103.miRNA:543	cg--ugagaagcugccagaac
                         *********************	14:::34	14--32	>>C17291029.Lu0910.pre-miRNA:103.miRNA:544	ucg--ugagaagcugccagaa
                        *********************	13:::33	13--31	>>C17291029.Lu0910.pre-miRNA:103.miRNA:545	uucg--ugagaagcugccaga
                      *********************	11:::31	11--29	>>C17291029.Lu0910.pre-miRNA:103.miRNA:546	guuucg--ugagaagcugcca
                       *********************	12:::32	12--30	>>C17291029.Lu0910.pre-miRNA:103.miRNA:547	uuucg--ugagaagcugccag
                  *********************	7:::27	7--25	>>C17291029.Lu0910.pre-miRNA:103.miRNA:548	agugguuucg--ugagaagcu
>>C17291029.Lu0910.pre-miRNA:103
	aggauagagugguuucgugagaagcugccagaacucgacuugcugaauucgaacgaauugagcgagaaguuccauggcaggguucuggaguucuucaacaacaacuguucaguccaauucuauaugguguggcuuucacc
	.((((.(((..(((...(((..((((.(((((((((..((((((.(((((....))))).))))))..((......)).)))))))))))))..))).....)))..))).))))..........((((.......))))

###########################################################################################################################

>C17293743.0	is_MIRNA
	VAL:	4.91	MeanVal:	17.7419513333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcaugaugguagg-gcaucauacuaaggugcacug
            +++++--++++++++|++++-++-++++-++++++++
            +++++--++++++++-++++|++|++++-++++++++
    REV:    cacgucauaccauccacgua-ua-gguuguacgugau
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17293743.Lu0910.pre-miRNA:104.miRNA:549	augguagg-gcaucauacuaa
              *********************	3:::23	3--22	>>C17293743.Lu0910.pre-miRNA:104.miRNA:550	gcaugaugguagg-gcaucau
             *********************	2:::22	2--21	>>C17293743.Lu0910.pre-miRNA:104.miRNA:551	ugcaugaugguagg-gcauca
                *********************	5:::25	5--24	>>C17293743.Lu0910.pre-miRNA:104.miRNA:552	augaugguagg-gcaucauac
               *********************	4:::24	4--23	>>C17293743.Lu0910.pre-miRNA:104.miRNA:553	caugaugguagg-gcaucaua
>>C17293743.Lu0910.pre-miRNA:104
	ugugcauaguggaaaugaucaguaccaaggugcauggucauuggugcaugaugguagggcaucauacuaaggugcacugcgcauagugcauguuggauaugcaccuaccauacugcacggugcauagugaaugguggaacu
	(((((((......((((((((((((....)))).)))))))).(((((..((((((((((((.((.((((.((((((((....)))))))).)))))))))).))))))))..))))).)))))))...............

###########################################################################################################################

>C17295189.0	is_MIRNA
	VAL:	2.87	MeanVal:	23.967153	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcacuauaccaaggugcacuguccauggugcauucugggaag--ugcauc
            +++++++++-----++++++++-+++++-+++++++--++++--||++-+++
            +++++++++-----++++++++|+++++-+++++++-|++++----++|+++
    REV:    uacgugguaccauaccacgugg-agguaguacguaau-ccuuguuaac-ugg
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17295189.Lu0910.pre-miRNA:105.miRNA:554	auaccaaggugcacuguccau
             *********************	2:::22	2--22	>>C17295189.Lu0910.pre-miRNA:105.miRNA:555	ugcacuauaccaaggugcacu
               *********************	4:::24	4--24	>>C17295189.Lu0910.pre-miRNA:105.miRNA:556	cacuauaccaaggugcacugu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17295189.Lu0910.pre-miRNA:105.miRNA:557	acuauaccaaggugcacuguc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17295189.Lu0910.pre-miRNA:105.miRNA:558	uauaccaaggugcacugucca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17295189.Lu0910.pre-miRNA:105.miRNA:559	gcacuauaccaaggugcacug
>>C17295189.Lu0910.pre-miRNA:105
	gagugcacuauaccaaggugcacuguccauggugcauucugggaagugcaucguaccaaggucaauuguuccuaaugcaugauggaggugcaccauaccauggugcauggcacauugugaaugauggaacuacaucauucu
	..(((((((((.....((((((((.(((((.(((((((..((((..((.(((.......)))))....)))).))))))).))))))))))))).....)))))))))..........((((((((......)))))))).

###########################################################################################################################

>C17295199.0	is_MIRNA
	VAL:	23.73	MeanVal:	316.2302325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuugucaaaauu-gucaauuuucaaa-gug
            ++++++-++++--|+++++++++++--|+++
            ++++++-++++---+++++++++++---+++
    REV:    agaacacuuuuuuccaguuaaagguauccac
             *********************	2:::22	2--21	>>C17295199.Lu0910.pre-miRNA:106.miRNA:560	cuugucaaaauu-gucaauuu
              *********************	3:::23	3--22	>>C17295199.Lu0910.pre-miRNA:106.miRNA:561	uugucaaaauu-gucaauuuu
                *********************	5:::25	5--24	>>C17295199.Lu0910.pre-miRNA:106.miRNA:562	gucaaaauu-gucaauuuuca
               *********************	4:::24	4--23	>>C17295199.Lu0910.pre-miRNA:106.miRNA:563	ugucaaaauu-gucaauuuuc
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17295199.Lu0910.pre-miRNA:106.miRNA:564	ucaaaauu-gucaauuuucaa
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17295199.Lu0910.pre-miRNA:106.miRNA:565	caaaauu-gucaauuuucaaa
>>C17295199.Lu0910.pre-miRNA:106
	ucuugucaaaauugucaauuuucaaaguguuaacaccuauggaaauugaccuuuuuucacaagaaagauucaaauuuuuaaauagacaaauauucgacauuuauguuggaaguagcuaaaaauucuaguuucauuacacua
	((((((.((((..(((((((((((..(((....)))...)))))))))))...)))).)))))).(((((..((((((((.....((.....(((((((....))))))).))...))))))))..)))))..........

###########################################################################################################################

>C17301167.0	is_MIRNA
	VAL:	26.85	MeanVal:	394.042095333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucucucuauu---aauauagauu-cgauuucauuugaauuuug-gua
            ++++------|||++++++++--|++++++-++++-++++---|+++
            ++++---------++++++++---++++++-++++-++++----+++
    REV:    agaguuuaccuauuuauaucuuaugcuaaacuaagauuagcuuacau
                         *********************	14:::34	11--30	>>C17301167.Lu0910.pre-miRNA:107.miRNA:566	aauauagauu-cgauuucauu
                        *********************	13:::33	11--29	>>C17301167.Lu0910.pre-miRNA:107.miRNA:567	-aauauagauu-cgauuucau
                          *********************	15:::35	12--31	>>C17301167.Lu0910.pre-miRNA:107.miRNA:568	auauagauu-cgauuucauuu
                             *********************	18:::38	15--34	>>C17301167.Lu0910.pre-miRNA:107.miRNA:569	uagauu-cgauuucauuugaa
                            *********************	17:::37	14--33	>>C17301167.Lu0910.pre-miRNA:107.miRNA:570	auagauu-cgauuucauuuga
                              *********************	19:::39	16--35	>>C17301167.Lu0910.pre-miRNA:107.miRNA:571	agauu-cgauuucauuugaau
>>C17301167.Lu0910.pre-miRNA:107
	aucucucuauuaauauagauucgauuucauuugaauuuugguaaaguauacauucgauuagaaucaaaucguauucuauauuuauccauuugagacucuugacaauuacaaucaaauugucuagaauuagaaucaaauuaca
	.((((......((((((((..((((((.((((.((((...(((.....)))....)))).)))).))))))...)))))))).........)))).(((.(((((((.......))))))).))).................

###########################################################################################################################

>C17301943.0	is_MIRNA
	VAL:	12.36	MeanVal:	199.110494	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguguaucauuccaauacccguagugcaagguggaa-ggug
            ++++++-----++++++--+++++++++---+++--|++++
            ++++++---||++++++--+++++++++---+++---++++
    REV:    ucacauuac--gguuauacguaucacguggaaccaagccac
                *********************	5:::25	5--25	>>C17301943.Lu0910.pre-miRNA:108.miRNA:572	uaucauuccaauacccguagu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17301943.Lu0910.pre-miRNA:108.miRNA:573	uguaucauuccaauacccgua
               *********************	4:::24	4--24	>>C17301943.Lu0910.pre-miRNA:108.miRNA:574	guaucauuccaauacccguag
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17301943.Lu0910.pre-miRNA:108.miRNA:575	aucauuccaauacccguagug
             *********************	2:::22	2--22	>>C17301943.Lu0910.pre-miRNA:108.miRNA:576	guguaucauuccaauacccgu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17301943.Lu0910.pre-miRNA:108.miRNA:577	cauuccaauacccguagugca
>>C17301943.Lu0910.pre-miRNA:108
	uuggcaguguaucauuccaauacccguagugcaagguggaagguggaaaugcaccgaaccaaggugcacuaugcauauuggcauuacacuauaccaagguucacuaagcauaaugcaugguggaaguguaaaauaccaaguu
	((((.((((((.....((((((..(((((((((...(((..((((......))))...)))...)))))))))..))))))...))))))....((...(((((((.((.....)).)))))))..)).......))))...

###########################################################################################################################

>C17303199.0	is_MIRNA
	VAL:	13.81	MeanVal:	156.606193833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggagauuagggcgguuuagagauagccguuggauuccggcgu
            ++++++-+++-+++++++++++++++++++++++--++-++++
            ++++++|+++-+++++++++++++++++++++++-|++|++++
    REV:    gccuuu-aucacgucgaaucuuuaucggcaaccuu-gg-ugca
                            *********************	17:::37	17--37	>>C17303199.Lu0910.pre-miRNA:109.miRNA:578	uuagagauagccguuggauuc
                          *********************	15:::35	15--35	>>C17303199.Lu0910.pre-miRNA:109.miRNA:579	guuuagagauagccguuggau
                           *********************	16:::36	16--36	>>C17303199.Lu0910.pre-miRNA:109.miRNA:580	uuuagagauagccguuggauu
                             *********************	18:::38	18--38	>>C17303199.Lu0910.pre-miRNA:109.miRNA:581	uagagauagccguuggauucc
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17303199.Lu0910.pre-miRNA:109.miRNA:582	gguuuagagauagccguugga
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17303199.Lu0910.pre-miRNA:109.miRNA:583	cgguuuagagauagccguugg
>>C17303199.Lu0910.pre-miRNA:109
	uagcaacgagaagucggagauuagggcgguuuagagauagccguuggauuccggcgucggaaccacgugguuccaacggcuauuucuaagcugcacuauuuccgcguuaaaccggcgaaggaugagagaaauauuccgggcaa
	..((..((.(((..((((((.(((.(((((((((((((((((((((((..((.((((.......)))))).))))))))))))))))))))))).))))))))).......((......))............))))).))..

###########################################################################################################################

>C17329339.0	is_MIRNA
	VAL:	6.73	MeanVal:	25.482603	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augguugaauuuguauaauggaaa-uguacuuuac
            ++++-++++-++-+++-+++++--|++++++++++
            ++++|++++-++-+++-+++++---++++++++++
    REV:    uauc-acuucaaggugauaccugacacguggaaug
             *********************	2:::22	2--22	>>C17329339.Lu0910.pre-miRNA:110.miRNA:584	ugguugaauuuguauaaugga
               *********************	4:::24	4--24	>>C17329339.Lu0910.pre-miRNA:110.miRNA:585	guugaauuuguauaauggaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>C17329339.Lu0910.pre-miRNA:110.miRNA:586	gguugaauuuguauaauggaa
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17329339.Lu0910.pre-miRNA:110.miRNA:587	ugaauuuguauaauggaaa-u
>>C17329339.Lu0910.pre-miRNA:110
	cccaugguugaauuuguauaauggaaauguacuuuaccaagcuguaaggugcacaguccauaguggaacuucacuauaacuaggugcacuauuuauaguacaugaugaaugugccucauacuauagggcaugaugcauuaugaauagu
	...((((.((((.((.(((.(((((..((((((((((......))))))))))...))))).))).)).))))))))..........((((((((((((.(((.(((..((((........))))...))).))).))))))))))))

###########################################################################################################################

>C17338451.0	is_MIRNA
	VAL:	48921.40	MeanVal:	121406.599477167	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auauugauuc---auauaguucauauaaagug
            +++++-+++-|||+++-++++-++++++++++
            +++++-+++----+++-++++|++++++++++
    REV:    uauaaguaacacauauuucga-uauauuucac
                       *********************	12:::32	11--29	>>C17338451.Lu0910.pre-miRNA:111.miRNA:588	--auauaguucauauaaagug
                      *********************	11:::31	11--28	>>C17338451.Lu0910.pre-miRNA:111.miRNA:589	---auauaguucauauaaagu
>>C17338451.Lu0910.pre-miRNA:111
	aaaaaauauugauucauauaguucauauaaaguguauacacuuuauauagcuuuauacacaaugaauauagacuauauacaacucguguuauuacacuuugcauauauauuugcacacaguugauauaaaauguaaaguuugauagucga
	.....(((((.(((.(((.((((.((((((((((....)))))))))))))).)))....))).))))).((((((....(((....))).....(((((((((.((((((.((.....)).))))))..)))))))))...))))))..

###########################################################################################################################

>C17343405.0	is_MIRNA
	VAL:	4.74	MeanVal:	52.3408456666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucauuauggcaa-cccuuguauuuau--ggucaaauaaguuuaaaaaucaaaauuuauuc-gacauugc
            ++++++++++--++|+++++-++--++-||++++++--++++-------+++++++-++++-|++++--++
            ++++++++++--++-+++++|++--++---++++++--++++|||||||+++++++-++++--++++-|++
    REV:    aaagugauauaauucgggaa-guuuauuauucgguuacuuca-------aguuuuauauagaauuguu-cg
                                                             *********************	50:::70	47--66	>>C17343405.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:590	ucaaaauuuauuc-gacauug
                                                              *********************	51:::71	48--67	>>C17343405.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:591	caaaauuuauuc-gacauugc
                                                            *********************	49:::69	46--65	>>C17343405.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:592	aucaaaauuuauuc-gacauu
                                                           *********************	48:::68	45--64	>>C17343405.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:593	aaucaaaauuuauuc-gacau
                                                          *********************	47:::67	44--63	>>C17343405.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:594	aaaucaaaauuuauuc-gaca
>>C17343405.Lu0910.pre-miRNA:112
	aauggcuaaaaagucaacuuucauuauggcaacccuuguauuuauggucaaauaaguuuaaaaaucaaaauuuauucgacauugcuuuagcuuguuaagauauauuuugaacuucauuggcuuauuauuugaagggcuuaauauagugaaa
	..(((((....)))))..((((((((((..(((((((.((..((.((((((..((((.......(((((((.((((.((((..((....)).))))..)))).)))))))))))..))))))...))..))))))).))..))))))))))

###########################################################################################################################

>C17352145.0	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	52.9827708333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucacuaugguaaccguuguauauacuggacaaaugaauuuaaaaa
            ++++-++++++++++-+++++--++-+++-++++++-+++++++++
            ++++-++++++++++-+++++--++-+++-++++++-+++++++++
    REV:    aaguaguaccauuggggacguucauuacccguuuacauaaauuuuu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C17352145.Lu0910.pre-miRNA:113.miRNA:595	cuggacaaaugaauuuaaaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C17352145.Lu0910.pre-miRNA:113.miRNA:596	acuggacaaaugaauuuaaaa
                                  *********************	23:::43	23--43	>>C17352145.Lu0910.pre-miRNA:113.miRNA:597	auacuggacaaaugaauuuaa
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C17352145.Lu0910.pre-miRNA:113.miRNA:598	uacuggacaaaugaauuuaaa
                                *********************	21:::41	21--41	>>C17352145.Lu0910.pre-miRNA:113.miRNA:599	auauacuggacaaaugaauuu
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C17352145.Lu0910.pre-miRNA:113.miRNA:600	uauacuggacaaaugaauuua
>>C17352145.Lu0910.pre-miRNA:113
	gaaugguuaaaaauugagguuucacuaugguaaccguuguauauacuggacaaaugaauuuaaaaaauaugucuuaacaaacuaaaacaauaauguguaaaaaucauuuuuaaauacauuugcccauuacuugcagggguuaccaugaugaa
	....................((((.((((((((((.(((((..((.(((.((((((.(((((((((...(((....))).......(((......)))........))))))))).)))))).))).))..))))).)))))))))).))))

###########################################################################################################################

>C17355205.0	is_MIRNA
	VAL:	140.16	MeanVal:	2522.247581	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaauaugcaugucaaauauuagucgauucauaauuuuucaaa----guuucuuacgaaaauggucgauuagcauagg
            +++++++++++++++++++++++--++++------++++++--||||++++++-----++++-++-++++-----+++
            +++++++++++++++++++++++--++++------++++++------++++++|||||++++-++-++++-----+++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaauuguuuaauuuuuugaaagugaauaguaaagg-----uuuaacaacuaaaagguucc
                          *********************	15:::35	15--35	>>C17355205.Lu0910.pre-miRNA:114.miRNA:601	aaauauuagucgauucauaau
             *********************	2:::22	2--22	>>C17355205.Lu0910.pre-miRNA:114.miRNA:602	caauaugcaugucaaauauua
              *********************	3:::23	3--23	>>C17355205.Lu0910.pre-miRNA:114.miRNA:603	aauaugcaugucaaauauuag
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17355205.Lu0910.pre-miRNA:114.miRNA:604	ucaaauauuagucgauucaua
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17355205.Lu0910.pre-miRNA:114.miRNA:605	caaauauuagucgauucauaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17355205.Lu0910.pre-miRNA:114.miRNA:606	augucaaauauuagucgauuc
>>C17355205.Lu0910.pre-miRNA:114
	ccaauaugcaugucaaauauuagucgauucauaauuuuucaaaguuucuuacgaaaauggucgauuagcauagguuaaccccuuggaaaaucaacaauuuggaaaugauaagugaaaguuuuuuaauuuguuaauauuugacaugcauguugg
	(((((((((((((((((((((((..((((......((((((..((((((.....((((.((.((((.....(((......))).....)))).)).))))))))))......))))))......))))..)))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>C17355205.1	is_MIRNA
	VAL:	49.70	MeanVal:	915.40032	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaauaugcaugucaaauauuagucgauucauaauuuuucaaa----guuucuuacgaaaauggucgauuagcauagg
            +++++++++++++++++++++++--++++---++-++++++--||||++++++-----++++-++-++++-----+++
            +++++++++++++++++++++++--++++---++-++++++------++++++|||||++++-++-++++-----+++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaauuguuuaauuuuuugaaagugaauaguaaagg-----uuuaacaacuaaaagguucc
                          *********************	15:::35	15--35	>>C17355205.Lu0910.pre-miRNA:115.miRNA:607	aaauauuagucgauucauaau
             *********************	2:::22	2--22	>>C17355205.Lu0910.pre-miRNA:115.miRNA:608	caauaugcaugucaaauauua
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17355205.Lu0910.pre-miRNA:115.miRNA:609	caaauauuagucgauucauaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17355205.Lu0910.pre-miRNA:115.miRNA:610	ucaaauauuagucgauucaua
              *********************	3:::23	3--23	>>C17355205.Lu0910.pre-miRNA:115.miRNA:611	aauaugcaugucaaauauuag
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17355205.Lu0910.pre-miRNA:115.miRNA:612	augucaaauauuagucgauuc
>>C17355205.Lu0910.pre-miRNA:115
	ccaauaugcaugucaaauauuagucgauucauaauuuuucaaaguuucuuacgaaaauggucgauuagcauagguuaaccccuuggaaaaucaacaauuuggaaaugauaagugaaaguuuuuuaauuuguuaauauuugacaugcauguugg
	(((((((((((((((((((((((..((((...((.((((((..((((((.....((((.((.((((.....(((......))).....)))).)).))))))))))......)))))).))...))))..)))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>C17359261.0	is_MIRNA
	VAL:	1704.18	MeanVal:	16402.7122875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagauccuuagaa-ccuugacagagcgcuucaau
            ++++++++++++-|++++---++++++---++++
            ++++++++++++--++++---++++++--|++++
    REV:    uucuaggaaucuaaggagauaucucgucu-guua
             *********************	2:::22	2--21	>>C17359261.Lu0910.pre-miRNA:116.miRNA:613	agauccuuagaa-ccuugaca
               *********************	4:::24	4--23	>>C17359261.Lu0910.pre-miRNA:116.miRNA:614	auccuuagaa-ccuugacaga
                *********************	5:::25	5--24	>>C17359261.Lu0910.pre-miRNA:116.miRNA:615	uccuuagaa-ccuugacagag
              *********************	3:::23	3--22	>>C17359261.Lu0910.pre-miRNA:116.miRNA:616	gauccuuagaa-ccuugacag
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17359261.Lu0910.pre-miRNA:116.miRNA:617	ccuuagaa-ccuugacagagc
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17359261.Lu0910.pre-miRNA:116.miRNA:618	cuuagaa-ccuugacagagcg
>>C17359261.Lu0910.pre-miRNA:116
	aagauggaugaugagaagauuguggaaaagauccuuagaaccuugacagagcgcuucaauuauauugucugcucuauagaggaaucuaaggaucuugaggacuugucaguugaugcacuucaaaguucucugcuuguucaugaacaaaaauuca
	...((((((((................((((((((((((.((((...((((((...((((...))))..))))))...))))..))))))))))))((((((((...(((......)))...))))))))...)))))))).............

###########################################################################################################################

>C17371771.0	is_MIRNA
	VAL:	1.64	MeanVal:	30.1609641666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucauuaugg-aaccucuauaaauaauguucaaaugauguuaaaa
            +++++++++++-|+++++++--++++++++-++++++---+++++++
            +++++++++++--+++++++--++++++++-++++++---+++++++
    REV:    caaagugauacaauuggagaauuuuauuaucaguuuaauucaauuuu
                                      *********************	27:::47	26--46	>>C17371771.Lu0910.pre-miRNA:117.miRNA:619	aauguucaaaugauguuaaaa
                                 *********************	22:::42	21--41	>>C17371771.Lu0910.pre-miRNA:117.miRNA:620	uaaauaauguucaaaugaugu
                                  *********************	23:::43	22--42	>>C17371771.Lu0910.pre-miRNA:117.miRNA:621	aaauaauguucaaaugauguu
                                    *********************	25:::45	24--44	>>C17371771.Lu0910.pre-miRNA:117.miRNA:622	auaauguucaaaugauguuaa
                                   *********************	24:::44	23--43	>>C17371771.Lu0910.pre-miRNA:117.miRNA:623	aauaauguucaaaugauguua
                                     *********************	26:::46	25--45	>>C17371771.Lu0910.pre-miRNA:117.miRNA:624	uaauguucaaaugauguuaaa
>>C17371771.Lu0910.pre-miRNA:117
	guuucauuauggaaccucuauaaauaauguucaaaugauguuaaaaaucugauuuacucguuguuauguuuguuuugaacaaaaugccuuuuaacuuaauuugacuauuauuuuaagagguuaacauagugaaaccucaauuuuuggucauucccaa
	(((((((((((.(((((((..((((((((.((((((...(((((((....((.....))...(((.(((((.....))))).)))...)))))))...)))))).))))))))..)))))))..)))))))))))........((((......))))

###########################################################################################################################

>C17375661.0	is_MIRNA
	VAL:	35.99	MeanVal:	354.50544	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugccuuauuccaaggugcauggugcacaaugc-auguug
            +++++++++------++++++++++-++--++-|++++++
            +++++++++---|||++++++++++-++--++--++++++
    REV:    cacggaauauga---uauguaucacauggaaccauacaac
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17375661.Lu0910.pre-miRNA:118.miRNA:625	uauuccaaggugcauggugca
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17375661.Lu0910.pre-miRNA:118.miRNA:626	uuauuccaaggugcauggugc
                               *********************	20:::40	20--39	>>C17375661.Lu0910.pre-miRNA:118.miRNA:627	auggugcacaaugc-auguug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17375661.Lu0910.pre-miRNA:118.miRNA:628	auuccaaggugcauggugcac
                              *********************	19:::39	19--38	>>C17375661.Lu0910.pre-miRNA:118.miRNA:629	cauggugcacaaugc-auguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17375661.Lu0910.pre-miRNA:118.miRNA:630	uuccaaggugcauggugcaca
>>C17375661.Lu0910.pre-miRNA:118
	agaagugcaccuuaccauguugcacgugguauaguggaagugccuuauuccaaggugcauggugcacaaugcauguugaaagugcaacauaccaagguacacuauguauaguauaaggcacaauaccaagguccaagguguaugguguacaauggaag
	....(((((((.(((((((.....)))))))........(((((((((......((((((((((.((..((.((((((......))))))..))..)).))))))))))...))))))))).(((((.........)))))..)))))))........

###########################################################################################################################

>C17376673.0	is_MIRNA
	VAL:	97.06	MeanVal:	1064.765752	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaaaaaguagccguuggaggauaccuacaaugcgcggcg
            ++++-+++++++++-++++++--++++++++++++++-+++
            ++++-+++++++++-++++++--++++++++++++++-+++
    REV:    caauguuucaucggaaaccucagauggauguuguguggcgc
             *********************	2:::22	2--22	>>C17376673.Lu0910.pre-miRNA:119.miRNA:631	uuaaaaaguagccguuggagg
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17376673.Lu0910.pre-miRNA:119.miRNA:632	aaaguagccguuggaggauac
                *********************	5:::25	5--25	>>C17376673.Lu0910.pre-miRNA:119.miRNA:633	aaaaguagccguuggaggaua
              *********************	3:::23	3--23	>>C17376673.Lu0910.pre-miRNA:119.miRNA:634	uaaaaaguagccguuggagga
               *********************	4:::24	4--24	>>C17376673.Lu0910.pre-miRNA:119.miRNA:635	aaaaaguagccguuggaggau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17376673.Lu0910.pre-miRNA:119.miRNA:636	aaguagccguuggaggauacc
>>C17376673.Lu0910.pre-miRNA:119
	cuuacaccacaaaaugcacgauuuauauauaggguuaaaaaguagccguuggaggauaccuacaaugcgcggcgcgucguaggacguggggagcauccuuccacacgcgguguguuguagguagacuccaaaggcuacuuuguaacggccgguggaaa
	....((((...((((.....)))).........((((.(((((((((.((((((..((((((((((((((.(((((((....))))..(((((....)))))...))).))))))))))))))..)))))).))))))))).))))....))))....

###########################################################################################################################

>C17376673.1	is_MIRNA
	VAL:	84.95	MeanVal:	931.95635	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaaaaaguagccguuggaggauaccuacaaugcgcggcg
            ++++-+++++++++-++++++--+++++++++--+++-+++
            ++++-+++++++++-++++++--+++++++++--+++-+++
    REV:    caauguuucaucggaaaccucagauggauguuguguggcgc
             *********************	2:::22	2--22	>>C17376673.Lu0910.pre-miRNA:120.miRNA:637	uuaaaaaguagccguuggagg
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17376673.Lu0910.pre-miRNA:120.miRNA:638	aaaguagccguuggaggauac
                *********************	5:::25	5--25	>>C17376673.Lu0910.pre-miRNA:120.miRNA:639	aaaaguagccguuggaggaua
              *********************	3:::23	3--23	>>C17376673.Lu0910.pre-miRNA:120.miRNA:640	uaaaaaguagccguuggagga
               *********************	4:::24	4--24	>>C17376673.Lu0910.pre-miRNA:120.miRNA:641	aaaaaguagccguuggaggau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17376673.Lu0910.pre-miRNA:120.miRNA:642	aaguagccguuggaggauacc
>>C17376673.Lu0910.pre-miRNA:120
	cuuacaccacaaaaugcacgauuuauauauaggguuaaaaaguagccguuggaggauaccuacaaugcgcggcgcgucguaggacguggggagcauccuuccacacgcgguguguuguagguagacuccaaaggcuacuuuguaacggccgguggaaa
	....((((...((((.....)))).........((((.(((((((((.((((((..(((((((((..(((.(((((((....))))..(((((....)))))...))).)))..)))))))))..)))))).))))))))).))))....))))....

###########################################################################################################################

>C17380149.0	is_MIRNA
	VAL:	358.80	MeanVal:	1860.3805925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuguaaugcaccgugcauagugguauggugcac
            +++++---++++++++++++++--++++-++++++
            +++++---++++++++++++++--++++-++++++
    REV:    uaaacuucacguggcauguguccacgugauacgug
             *********************	2:::22	2--22	>>C17380149.Lu0910.pre-miRNA:121.miRNA:643	uuuguaaugcaccgugcauag
              *********************	3:::23	3--23	>>C17380149.Lu0910.pre-miRNA:121.miRNA:644	uuguaaugcaccgugcauagu
               *********************	4:::24	4--24	>>C17380149.Lu0910.pre-miRNA:121.miRNA:645	uguaaugcaccgugcauagug
>>C17380149.Lu0910.pre-miRNA:121
	cuuggcaccuuaguacgaugcacuuacacugugcaccgugcacauuaguguaauguaguucugccauuuguaaugcaccgugcauagugguauggugcacuaucaucauacaaugugcauagugcaccuguguacggugcacuucaaauaugcacugug
	............(((((.(((((.......))))).)))))....(((((((..(((....))).(((((...((((((((((((((..((((.((((((..............)))))).))))..))))))))))))))...))))).)))))))..

###########################################################################################################################

>C17386273.0	is_MIRNA
	VAL:	4.46	MeanVal:	7.45981249999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaccuuacaugag--gacc-gacauugauga
            +++++++++-++-||+++-|+++++--++++
            +++++++++-++---+++--+++++--++++
    REV:    auggaguguuuuaauuugaauugugguuacu
             *********************	2:::22	2--19	>>C17386273.Lu0910.pre-miRNA:122.miRNA:646	accuuacaugag--gacc-ga
               *********************	4:::24	4--21	>>C17386273.Lu0910.pre-miRNA:122.miRNA:647	cuuacaugag--gacc-gaca
                *********************	5:::25	5--22	>>C17386273.Lu0910.pre-miRNA:122.miRNA:648	uuacaugag--gacc-gacau
>>C17386273.Lu0910.pre-miRNA:122
	ugucuuuaaaaaguuaaggcaauugcuauguuaccuuacaugaggaccgacauugaugauguagugucucauugguguuaaguuuaauuuugugagguauuuauauuuuggauuaccaaaauaaacaccuaaaauuauuuaauuauagaauucauauaaa
	((((((.........))))))....(((((.(((((((((.((.(((.(((((..((((.........))))..)))))..)))...)).)))))))))....((((((((....))))))))....................)))))............

###########################################################################################################################

>C17386273.1	is_MIRNA
	VAL:	5.26	MeanVal:	4.71915666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaccuuacauga--ggacc-gacauugauga
            +++++++++---||++++-|+++++--++++
            +++++++++-----++++--+++++--++++
    REV:    auggaguguuuuaauuugaauugugguuacu
             *********************	2:::22	2--19	>>C17386273.Lu0910.pre-miRNA:123.miRNA:649	accuuacauga--ggacc-ga
               *********************	4:::24	4--21	>>C17386273.Lu0910.pre-miRNA:123.miRNA:650	cuuacauga--ggacc-gaca
>>C17386273.Lu0910.pre-miRNA:123
	ugucuuuaaaaaguuaaggcaauugcuauguuaccuuacaugaggaccgacauugaugauguagugucucauugguguuaaguuuaauuuugugagguauuuauauuuuggauuaccaaaauaaacaccuaaaauuauuuaauuauagaauucauauaaa
	((((((.........))))))....(((((.(((((((((...((((.(((((..((((.........))))..)))))..)))).....)))))))))....((((((((....))))))))....................)))))............

###########################################################################################################################

>C17386571.0	is_MIRNA
	VAL:	15.25	MeanVal:	147.931198	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauaaugcacgaugcauaguaaca-ggugg
            ++++-++++++++++++++------|+++++
            ++++-++++++++++++++-------+++++
    REV:    ggugauacgugcuacguguaaacaaacuacu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17386571.Lu0910.pre-miRNA:124.miRNA:651	aaugcacgaugcauaguaaca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17386571.Lu0910.pre-miRNA:124.miRNA:652	uaaugcacgaugcauaguaac
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17386571.Lu0910.pre-miRNA:124.miRNA:653	augcacgaugcauaguaaca-
              *********************	3:::23	3--23	>>C17386571.Lu0910.pre-miRNA:124.miRNA:654	auaaugcacgaugcauaguaa
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17386571.Lu0910.pre-miRNA:124.miRNA:655	ugcacgaugcauaguaaca-g
                     *********************	10:::30	10--29	>>C17386571.Lu0910.pre-miRNA:124.miRNA:656	acgaugcauaguaaca-ggug
>>C17386571.Lu0910.pre-miRNA:124
	uguauaaugggaaugccuucuacaaagguugaugccauacuagcaccguaccaauguucacggagcauagugcuugaugaaaguaaagcauaccauaaugcacgaugcauaguaacagguggaacuucaucaaacaaaugugcaucgugcauaguggaag
	......((((....(((((.....))))).....))))....((.((((..........)))).))...((((((.((....)).)))))).((((.((((((((((((((......(((((....))))).......)))))))))))))).))))...

###########################################################################################################################

>C17388411.0	is_MIRNA
	VAL:	2.12	MeanVal:	26.2051163333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaaacucuaaacacc-aaacccuaaac-cuaaacc----------ccagaug
            +++++++++++++-++|+++--++++++|+++++++||||||||||++++-++
            +++++++++++++|++-+++--++++++-+++++++----------++++-++
    REV:    gauuugagauuug-ggauuucugauuugugauuugguaguacuauuggucaac
             *********************	2:::22	2--21	>>C17388411.Lu0910.pre-miRNA:125.miRNA:657	uaaacucuaaacacc-aaacc
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17388411.Lu0910.pre-miRNA:125.miRNA:658	ucuaaacacc-aaacccuaaa
                           *********************	16:::36	16--34	>>C17388411.Lu0910.pre-miRNA:125.miRNA:659	c-aaacccuaaac-cuaaacc
                          *********************	15:::35	15--33	>>C17388411.Lu0910.pre-miRNA:125.miRNA:660	cc-aaacccuaaac-cuaaac
              *********************	3:::23	3--22	>>C17388411.Lu0910.pre-miRNA:125.miRNA:661	aaacucuaaacacc-aaaccc
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17388411.Lu0910.pre-miRNA:125.miRNA:662	cuaaacacc-aaacccuaaac
>>C17388411.Lu0910.pre-miRNA:125
	auccuaaacucuaaacaccaaacccuaaaccuaaaccccagaugauacauaaacuaauguucgcagaguaaauucauaguucaaaaacaaugcuuaaaacaacugguuaucaugaugguuuaguguuuagucuuuaggguuuagaguuuagaauuuagggu
	...(((((((((((((.(((((..(((((((((((((((((.((..((((......))))..(((..((.................))..)))......)).))))..........))))))).))))))..))).)))))))))))))))..........

###########################################################################################################################

>C17388411.1	is_MIRNA
	VAL:	9.05	MeanVal:	147.234924	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaaacucuaaacacc-aaacccuaaac-cuaaaccccagaugauacauaaacuaa-uguuc---gcagagu
            +++++++++++++-++|+++--++++++|+++++++----++++++-----++++-|++++-|||+++--++
            +++++++++++++|++-+++--++++++-+++++++---|++++++|||||++++--++++----+++--++
    REV:    gauuugagauuug-ggauuucugauuugugauuugguag-uacuau-----uggucaacaaaauucguaaca
                             *********************	18:::38	17--36	>>C17388411.Lu0910.pre-miRNA:126.miRNA:663	aaacccuaaac-cuaaacccc
                              *********************	19:::39	18--37	>>C17388411.Lu0910.pre-miRNA:126.miRNA:664	aacccuaaac-cuaaacccca
                                    *********************	25:::45	24--43	>>C17388411.Lu0910.pre-miRNA:126.miRNA:665	aaac-cuaaaccccagaugau
                                     *********************	26:::46	25--44	>>C17388411.Lu0910.pre-miRNA:126.miRNA:666	aac-cuaaaccccagaugaua
                                   *********************	24:::44	23--42	>>C17388411.Lu0910.pre-miRNA:126.miRNA:667	uaaac-cuaaaccccagauga
                                 *********************	22:::42	21--40	>>C17388411.Lu0910.pre-miRNA:126.miRNA:668	ccuaaac-cuaaaccccagau
>>C17388411.Lu0910.pre-miRNA:126
	auccuaaacucuaaacaccaaacccuaaaccuaaaccccagaugauacauaaacuaauguucgcagaguaaauucauaguucaaaaacaaugcuuaaaacaacugguuaucaugaugguuuaguguuuagucuuuaggguuuagaguuuagaauuuagggu
	...(((((((((((((.(((((..(((((((((((((....((((((.....((((.((((.(((..((.................))..)))....))))..))))))))))...))))))).))))))..))).)))))))))))))))..........

###########################################################################################################################

>C17389391.0	is_MIRNA
	VAL:	6.99	MeanVal:	63.9629793333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauacau-agugugaaa-cuaguauagugauauaugaaagggacuauaucga
            +++++---|+++++++++|+++++++---+++-++++--+++---++++++++
            +++++----+++++++++-+++++++-||+++|++++--+++--|++++++++
    REV:    aguaucaguucguacuuucgauuauac--cua-guaccguccac-auaugguu
                                *********************	21:::41	19--39	>>C17389391.Lu0910.pre-miRNA:127.miRNA:669	uaguauagugauauaugaaag
                               *********************	20:::40	18--38	>>C17389391.Lu0910.pre-miRNA:127.miRNA:670	cuaguauagugauauaugaaa
                                   *********************	24:::44	22--42	>>C17389391.Lu0910.pre-miRNA:127.miRNA:671	uauagugauauaugaaaggga
                                 *********************	22:::42	20--40	>>C17389391.Lu0910.pre-miRNA:127.miRNA:672	aguauagugauauaugaaagg
                           *********************	16:::36	15--34	>>C17389391.Lu0910.pre-miRNA:127.miRNA:673	aaa-cuaguauagugauauau
                          *********************	15:::35	14--33	>>C17389391.Lu0910.pre-miRNA:127.miRNA:674	gaaa-cuaguauagugauaua
>>C17389391.Lu0910.pre-miRNA:127
	cuuuauuauguuucauacauagugugaaacuaguauagugauauaugaaagggacuauaucgauaaguugguauacaccugccaugauccauauuagcuuucaugcuugacuaugauuuuaagauguaaucaaauauuauaauggauuuaucuuauacuau
	............(((((...((((((((((((((((...(((.((((..(((...((((((((....))))))))..)))..))))))).))))))).)))))))))....)))))...(((((((.((((.............)))))))))))......

###########################################################################################################################

>C17389391.1	is_MIRNA
	VAL:	7.46	MeanVal:	68.8446566666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauacau-agugugaaa-cuaguauagugauauaugaaagggacuauaucga
            +++++---|++--+++++|+++++++---+++-++++--+++---++++++++
            +++++----++--+++++-+++++++-||+++|++++--+++--|++++++++
    REV:    aguaucaguucguacuuucgauuauac--cua-guaccguccac-auaugguu
                                *********************	21:::41	19--39	>>C17389391.Lu0910.pre-miRNA:128.miRNA:675	uaguauagugauauaugaaag
                               *********************	20:::40	18--38	>>C17389391.Lu0910.pre-miRNA:128.miRNA:676	cuaguauagugauauaugaaa
                                   *********************	24:::44	22--42	>>C17389391.Lu0910.pre-miRNA:128.miRNA:677	uauagugauauaugaaaggga
                                 *********************	22:::42	20--40	>>C17389391.Lu0910.pre-miRNA:128.miRNA:678	aguauagugauauaugaaagg
                           *********************	16:::36	15--34	>>C17389391.Lu0910.pre-miRNA:128.miRNA:679	aaa-cuaguauagugauauau
                       *********************	12:::32	11--30	>>C17389391.Lu0910.pre-miRNA:128.miRNA:680	ugugaaa-cuaguauagugau
>>C17389391.Lu0910.pre-miRNA:128
	cuuuauuauguuucauacauagugugaaacuaguauagugauauaugaaagggacuauaucgauaaguugguauacaccugccaugauccauauuagcuuucaugcuugacuaugauuuuaagauguaaucaaauauuauaauggauuuaucuuauacuau
	............(((((...((..((((((((((((...(((.((((..(((...((((((((....))))))))..)))..))))))).))))))).)))))..))....)))))...(((((((.((((.............)))))))))))......

###########################################################################################################################

>C17397619.0	is_MIRNA
	VAL:	2.95	MeanVal:	26.8201201666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggacuggua-gagguuggaauagggaggcuguugaguguuucaaaugucauaagcuagggcacu
            ++++++++-|+++---+++++++-+++--++++++----+++-+++--+++---++-+++++++
            ++++++++--+++--|+++++++-+++--++++++||||+++-+++--+++-||++|+++++++
    REV:    ucugacuaaacucau-ccuuaucacucgaacgacu----aagcuuaugguaa--ga-ccuguga
                          *********************	15:::35	14--34	>>C17397619.Lu0910.pre-miRNA:129.miRNA:681	uuggaauagggaggcuguuga
                      *********************	11:::31	10--30	>>C17397619.Lu0910.pre-miRNA:129.miRNA:682	gagguuggaauagggaggcug
                       *********************	12:::32	11--31	>>C17397619.Lu0910.pre-miRNA:129.miRNA:683	agguuggaauagggaggcugu
                        *********************	13:::33	12--32	>>C17397619.Lu0910.pre-miRNA:129.miRNA:684	gguuggaauagggaggcuguu
                         *********************	14:::34	13--33	>>C17397619.Lu0910.pre-miRNA:129.miRNA:685	guuggaauagggaggcuguug
                     *********************	10:::30	10--29	>>C17397619.Lu0910.pre-miRNA:129.miRNA:686	-gagguuggaauagggaggcu
>>C17397619.Lu0910.pre-miRNA:129
	gggguagaggaaggacugguagagguuggaauagggaggcuguugaguguuucaaaugucauaagcuagggcacuauaagaaugaguguccagaaugguauucgaaucagcaagcucacuauuccuacucaaaucagucuucugugcaagacagauccuaugg
	.......((((.((((((((.(((...(((((((.(((..((((((....(((.(((..(((...((.(((((((.........))))))))).)))..))).)))))))))..))).)))))))..)))..))))))))(((((.....)))))))))....

###########################################################################################################################

>C17402823.0	is_MIRNA
	VAL:	1.36	MeanVal:	11.597388	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guauuauuauggcuaaacuggauuc--ugu-----ggaacca-ggg
            ++++++++-+++-+++++++++++-||+++|||||+++++--|+++
            ++++++++|+++-+++++++++++---+++-----+++++---+++
    REV:    cauaguga-acccauuugaucuaacaaacaucaagucuuguuaccc
             *********************	2:::22	2--22	>>C17402823.Lu0910.pre-miRNA:130.miRNA:687	uauuauuauggcuaaacugga
              *********************	3:::23	3--23	>>C17402823.Lu0910.pre-miRNA:130.miRNA:688	auuauuauggcuaaacuggau
               *********************	4:::24	4--24	>>C17402823.Lu0910.pre-miRNA:130.miRNA:689	uuauuauggcuaaacuggauu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17402823.Lu0910.pre-miRNA:130.miRNA:690	uauuauggcuaaacuggauuc
                     *********************	10:::30	10--28	>>C17402823.Lu0910.pre-miRNA:130.miRNA:691	uggcuaaacuggauuc--ugu
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17402823.Lu0910.pre-miRNA:130.miRNA:692	auuauggcuaaacuggauuc-
>>C17402823.Lu0910.pre-miRNA:130
	uucuaaaugcgcuuuccuuauucauauuugucaauguauaguguauauguuuguaggaaacaaaaguguauuauuauggcuaaacuggauucuguggaaccaggggaaacccauuguucugaacuacaaacaaucuaguuuacccaagugauacuuugaaauuc
	(((.........((((((((..(((((....((........)).)))))..)).)))))).......((((((((.(((.(((((((((((.((((((((..(((....)))...))))).....)))...))))))))))).)))))))))))...)))....

###########################################################################################################################

>C17404217.0	is_MIRNA
	VAL:	68.25	MeanVal:	874.673416666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauaaauccggcuccgacccacccgaaugccauuccuacucgu--guaguu
            +++++++-++++++++++++++++++---+++---+++-----||++++++
            +++++++-++++++++++++++++++---+++---+++-------++++++
    REV:    auauuuaagccgaggcugggugggcuaaagguucagaucaauucucaucaa
             *********************	2:::22	2--22	>>C17404217.Lu0910.pre-miRNA:131.miRNA:693	auaaauccggcuccgacccac
              *********************	3:::23	3--23	>>C17404217.Lu0910.pre-miRNA:131.miRNA:694	uaaauccggcuccgacccacc
               *********************	4:::24	4--24	>>C17404217.Lu0910.pre-miRNA:131.miRNA:695	aaauccggcuccgacccaccc
                                *********************	21:::41	21--41	>>C17404217.Lu0910.pre-miRNA:131.miRNA:696	acccgaaugccauuccuacuc
                                          *********************	31:::51	31--49	>>C17404217.Lu0910.pre-miRNA:131.miRNA:697	cauuccuacucgu--guaguu
                                  *********************	23:::43	23--43	>>C17404217.Lu0910.pre-miRNA:131.miRNA:698	ccgaaugccauuccuacucgu
>>C17404217.Lu0910.pre-miRNA:131
	uauaaauccggcuccgacccacccgaaugccauuccuacucguguaguuuucaaucuuacauauuuuaucauuuuauuuugucuuuuuaguuuauuugcuacuaacuacucuuaacuagacuuggaaaucgggugggucggagccgaauuuauaugaauccauu
	(((((((.((((((((((((((((((...(((...(((.....((((((....................((........))......((((......))))..)))))).......)))...)))...)))))))))))))))))).)))))))..........

###########################################################################################################################

>C17404531.0	is_MIRNA
	VAL:	13.40	MeanVal:	49.1814555555555	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuauucauagugcaugaugaaagugugg
            +++++++++++++++++--++----+++++
            +++++++++++++++++--++---|+++++
    REV:    gugauaagugucacgugucacgug-auacc
             *********************	2:::22	2--22	>>C17404531.Lu0910.pre-miRNA:132.miRNA:699	acuauucauagugcaugauga
              *********************	3:::23	3--23	>>C17404531.Lu0910.pre-miRNA:132.miRNA:700	cuauucauagugcaugaugaa
               *********************	4:::24	4--24	>>C17404531.Lu0910.pre-miRNA:132.miRNA:701	uauucauagugcaugaugaaa
>>C17404531.Lu0910.pre-miRNA:132
	ugcacuauucauagugcaugaugaaaguguggcauaccauagugcacugugcacugugaauaguggaauuacaucacacuacuaugcauguuacguaguugaugugcaccuuauuaaguugcaaagugcaagcucggugguggaacugccauacaaaggcuuac
	..(((((((((((((((((..((....(((((....)))))...))..)))))))))))))))))....(((((((.(((((((.......)).))))))))))))((((..((..((((((.....)))).))..)))))).....(((.......)))....

###########################################################################################################################

>C17404531.1	is_MIRNA
	VAL:	13.40	MeanVal:	49.1814555555555	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuauucauagugcaugaugaaagugugg
            +++++++++++++++++--++----+++++
            +++++++++++++++++--++---|+++++
    REV:    gugauaagugucacgugucacgug-auacc
             *********************	2:::22	2--22	>>C17404531.Lu0910.pre-miRNA:133.miRNA:702	acuauucauagugcaugauga
              *********************	3:::23	3--23	>>C17404531.Lu0910.pre-miRNA:133.miRNA:703	cuauucauagugcaugaugaa
               *********************	4:::24	4--24	>>C17404531.Lu0910.pre-miRNA:133.miRNA:704	uauucauagugcaugaugaaa
>>C17404531.Lu0910.pre-miRNA:133
	ugcacuauucauagugcaugaugaaaguguggcauaccauagugcacugugcacugugaauaguggaauuacaucacacuacuaugcauguuacguaguugaugugcaccuuauuaaguugcaaagugcaagcucggugguggaacugccauacaaaggcuuac
	..(((((((((((((((((..((....(((((....)))))...))..)))))))))))))))))....(((((((.(((((............))))))))))))((((..((..((((((.....)))).))..)))))).....(((.......)))....

###########################################################################################################################

>C17405937.0	is_MIRNA
	VAL:	571.24	MeanVal:	11261.1214153333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccgaacaugcaugcaaaauaauagccuauuugauaauuugaaauuuuucuaguuaacaugagcaauuu-ccaaagau
            ++++++------+++--+++++++++++-++++++-+++++-+++--++++--+++++-+++-++-----|+++-++++
            ++++++-----|+++--+++++++++++-++++++|+++++-+++--++++--+++++|+++|++------+++-++++
    REV:    gagguugaagu-uacaauuuauuaucggcuaaacu-uuaaaauuuucaaaguauaguu-uac-cgagcaacgguaucua
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17405937.Lu0910.pre-miRNA:134.miRNA:705	augcaaaauaauagccuauuu
                          *********************	15:::35	15--35	>>C17405937.Lu0910.pre-miRNA:134.miRNA:706	gcaaaauaauagccuauuuga
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17405937.Lu0910.pre-miRNA:134.miRNA:707	ugcaaaauaauagccuauuug
                             *********************	18:::38	18--38	>>C17405937.Lu0910.pre-miRNA:134.miRNA:708	aaauaauagccuauuugauaa
                                         *********************	30:::50	30--50	>>C17405937.Lu0910.pre-miRNA:134.miRNA:709	auuugauaauuugaaauuuuu
                           *********************	16:::36	16--36	>>C17405937.Lu0910.pre-miRNA:134.miRNA:710	caaaauaauagccuauuugau
>>C17405937.Lu0910.pre-miRNA:134
	uuccgaacaugcaugcaaaauaauagccuauuugauaauuugaaauuuuucuaguuaacaugagcaauuuccaaagauguuaaucuauggcaacgagccauuugauaugaaacuuuuaaaauuucaaaucggcuauuauuuaacauugaaguuggagauggcuag
	((((((......(((..(((((((((((.((((((.(((((.(((..((((..(((((.(((.((.....(((.((((....)))).)))......))))))))))..))))..))).))))))))))).)))))))))))..))).....))))))........

###########################################################################################################################

>C17405937.1	is_MIRNA
	VAL:	1197.84	MeanVal:	23854.888008	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccgaacaugcaugcaaaauaauagccuauuugauaauuugaaauuuuucuaguuaacaugagcaauuu-ccaaagau
            ++++++------+++--+++++++++++-++++++---+++++++--++++--+++++-+++-++-----|+++-++++
            ++++++-----|+++--+++++++++++-++++++---+++++++-|++++--+++++|+++|++------+++-++++
    REV:    gagguugaagu-uacaauuuauuaucggcuaaacuuuaaaauuuuc-aaaguauaguu-uac-cgagcaacgguaucua
                           *********************	16:::36	16--36	>>C17405937.Lu0910.pre-miRNA:135.miRNA:711	caaaauaauagccuauuugau
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17405937.Lu0910.pre-miRNA:135.miRNA:712	augcaaaauaauagccuauuu
                          *********************	15:::35	15--35	>>C17405937.Lu0910.pre-miRNA:135.miRNA:713	gcaaaauaauagccuauuuga
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17405937.Lu0910.pre-miRNA:135.miRNA:714	ugcaaaauaauagccuauuug
                             *********************	18:::38	18--38	>>C17405937.Lu0910.pre-miRNA:135.miRNA:715	aaauaauagccuauuugauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>C17405937.Lu0910.pre-miRNA:135.miRNA:716	aaaauaauagccuauuugaua
>>C17405937.Lu0910.pre-miRNA:135
	uuccgaacaugcaugcaaaauaauagccuauuugauaauuugaaauuuuucuaguuaacaugagcaauuuccaaagauguuaaucuauggcaacgagccauuugauaugaaacuuuuaaaauuucaaaucggcuauuauuuaacauugaaguuggagauggcuag
	((((((......(((..(((((((((((.((((((...(((((((..((((..(((((.(((.((.....(((.((((....)))).)))......))))))))))..)))).)))))))...)))))).)))))))))))..))).....))))))........

###########################################################################################################################

>C17405937.2	is_MIRNA
	VAL:	1250.29	MeanVal:	24234.797525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccgaacaugca-ugcaaaauaauagccuauuugauaauuugaaauuuuucuaguuaacaugagcaauuu-ccaaagau
            ++++++-----++|++--+++++++++++-++++++-+++++-+++--++++--+++++-+++-++-----|+++-++++
            ++++++---||++-++--+++++++++++-++++++|+++++-+++--++++--+++++|+++|++------+++-++++
    REV:    gagguugaa--guuacaauuuauuaucggcuaaacu-uuaaaauuuucaaaguauaguu-uac-cgagcaacgguaucua
                           *********************	16:::36	15--35	>>C17405937.Lu0910.pre-miRNA:136.miRNA:717	gcaaaauaauagccuauuuga
                          *********************	15:::35	14--34	>>C17405937.Lu0910.pre-miRNA:136.miRNA:718	ugcaaaauaauagccuauuug
                              *********************	19:::39	18--38	>>C17405937.Lu0910.pre-miRNA:136.miRNA:719	aaauaauagccuauuugauaa
                                          *********************	31:::51	30--50	>>C17405937.Lu0910.pre-miRNA:136.miRNA:720	auuugauaauuugaaauuuuu
                            *********************	17:::37	16--36	>>C17405937.Lu0910.pre-miRNA:136.miRNA:721	caaaauaauagccuauuugau
                               *********************	20:::40	19--39	>>C17405937.Lu0910.pre-miRNA:136.miRNA:722	aauaauagccuauuugauaau
>>C17405937.Lu0910.pre-miRNA:136
	uuccgaacaugcaugcaaaauaauagccuauuugauaauuugaaauuuuucuaguuaacaugagcaauuuccaaagauguuaaucuauggcaacgagccauuugauaugaaacuuuuaaaauuucaaaucggcuauuauuuaacauugaaguuggagauggcuag
	((((((.....((((..(((((((((((.((((((.(((((.(((..((((..(((((.(((.((.....(((.((((....)))).)))......))))))))))..))))..))).))))))))))).)))))))))))..)).))...))))))........

###########################################################################################################################

>C17410807.0	is_MIRNA
	VAL:	5.64	MeanVal:	92.3082866666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauauuag-cuuaaaaagugugauauauguguu
            ++++--++|+++++++++--+++-++++-++++
            ++++--++-+++++++++--+++-++++|++++
    REV:    cuauuuucugaauuuuuccuacuuugua-auaa
               *********************	4:::24	4--23	>>C17410807.Lu0910.pre-miRNA:137.miRNA:723	auuag-cuuaaaaagugugau
                *********************	5:::25	5--24	>>C17410807.Lu0910.pre-miRNA:137.miRNA:724	uuag-cuuaaaaagugugaua
             *********************	2:::22	2--21	>>C17410807.Lu0910.pre-miRNA:137.miRNA:725	auauuag-cuuaaaaagugug
              *********************	3:::23	3--22	>>C17410807.Lu0910.pre-miRNA:137.miRNA:726	uauuag-cuuaaaaaguguga
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17410807.Lu0910.pre-miRNA:137.miRNA:727	ag-cuuaaaaagugugauaua
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17410807.Lu0910.pre-miRNA:137.miRNA:728	uag-cuuaaaaagugugauau
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17410807.Lu0910.pre-miRNA:137.miRNA:729	uag-cuuaaaaagugugauau
                            *********************	17:::37	16--36	>>C17410807.Lu0910.pre-miRNA:137.miRNA:730	agugugauauauguguu
                               *********************	20:::40	19--39	>>C17410807.Lu0910.pre-miRNA:137.miRNA:731	gugauauauguguu
                                  *********************	23:::43	22--42	>>C17410807.Lu0910.pre-miRNA:137.miRNA:732	auauauguguu
                           *********************	16:::36	15--35	>>C17410807.Lu0910.pre-miRNA:137.miRNA:733	aagugugauauauguguu
                                *********************	21:::41	20--40	>>C17410807.Lu0910.pre-miRNA:137.miRNA:734	ugauauauguguu
>C17410807.1	is_MIRNA
	VAL:	5.64	MeanVal:	92.3082866666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauauuag-cuuaaaaagugugauauauguguu
            ++++--++|+++++++++--+++-++++-++++
            ++++--++-+++++++++--+++-++++|++++
    REV:    cuauuuucugaauuuuuccuacuuugua-auaa
               *********************	4:::24	4--23	>>C17410807.Lu0910.pre-miRNA:138.miRNA:735	auuag-cuuaaaaagugugau
                *********************	5:::25	5--24	>>C17410807.Lu0910.pre-miRNA:138.miRNA:736	uuag-cuuaaaaagugugaua
             *********************	2:::22	2--21	>>C17410807.Lu0910.pre-miRNA:138.miRNA:737	auauuag-cuuaaaaagugug
              *********************	3:::23	3--22	>>C17410807.Lu0910.pre-miRNA:138.miRNA:738	uauuag-cuuaaaaaguguga
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17410807.Lu0910.pre-miRNA:138.miRNA:739	ag-cuuaaaaagugugauaua
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17410807.Lu0910.pre-miRNA:138.miRNA:740	uag-cuuaaaaagugugauau
>C17414609.0	is_MIRNA
	VAL:	129.31	MeanVal:	1193.13256	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuaugcauagu-gugugaugaaagugcaccauacaaaagugc
            +++++++++++--|++++++++----++++++++-++--+++++
            +++++++++++---++++++++----++++++++-++-|+++++
    REV:    gugguacguguaaucauauuacgucaacgugguaagug-uuaug
                               *********************	20:::40	19--39	>>C17414609.Lu0910.pre-miRNA:139.miRNA:741	augaaagugcaccauacaaaa
                             *********************	18:::38	17--37	>>C17414609.Lu0910.pre-miRNA:139.miRNA:742	ugaugaaagugcaccauacaa
                            *********************	17:::37	16--36	>>C17414609.Lu0910.pre-miRNA:139.miRNA:743	gugaugaaagugcaccauaca
                          *********************	15:::35	14--34	>>C17414609.Lu0910.pre-miRNA:139.miRNA:744	gugugaugaaagugcaccaua
                           *********************	16:::36	15--35	>>C17414609.Lu0910.pre-miRNA:139.miRNA:745	ugugaugaaagugcaccauac
                         *********************	14:::34	14--33	>>C17414609.Lu0910.pre-miRNA:139.miRNA:746	-gugugaugaaagugcaccau
>>C17414609.Lu0910.pre-miRNA:139
	uggaagugcaauguaccacgacauagugcauauauaaagugcaccguacauagaugcacuaugcauagugugugaugaaagugcaccauacaaaagugcaugguguauugugaauggugcaacugcauuauacuaaugugcaugguggguuguggaagugcaccaaa
	.....(((((.....(((((((...((((((.......))))))............(((((((((((..((((((((....((((((((.((..(((((.....))))).)).))))))))....))))))))...))))))))))).)))))))...)))))....

###########################################################################################################################

>C17419433.0	is_MIRNA
	VAL:	2.38	MeanVal:	15.6504725	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacauugguccuuacgauaugauucggaggguagggccaguagcu
            ++++++++-------++++-++++++++--++++++++++---+++
            ++++++++------|++++-++++++++--++++++++++|||+++
    REV:    uauguaacacauaa-gcuagguugagucgaccguuccggu---uga
              *********************	3:::23	3--23	>>C17419433.Lu0910.pre-miRNA:140.miRNA:747	acauugguccuuacgauauga
             *********************	2:::22	2--22	>>C17419433.Lu0910.pre-miRNA:140.miRNA:748	uacauugguccuuacgauaug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17419433.Lu0910.pre-miRNA:140.miRNA:749	auugguccuuacgauaugauu
               *********************	4:::24	4--24	>>C17419433.Lu0910.pre-miRNA:140.miRNA:750	cauugguccuuacgauaugau
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17419433.Lu0910.pre-miRNA:140.miRNA:751	uugguccuuacgauaugauuc
>>C17419433.Lu0910.pre-miRNA:140
	ucgagugucuccuuggaagggagugaugcauuuuggcacgaaggggaaguuggcuccccuguacauugguccuuacgauaugauucggaggguagggccaguagcuuaugaguuggccuugccagcugaguuggaucgaauacacaauguauuccaugugagugugcu
	..(((((((((((.....)))))....)))))).(((((..(((((.((....)))))))((((((((.......((((.((((((((..((((((((((...(((....)))))))))))))..)))))))).))))......))))))))...........)))))

###########################################################################################################################

>C17423881.0	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	26.6851233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucauuuccaacaugcaugcaaaauauuugcgaauuuaaaa
            +++++++++-++++++-+++--+++++------+++++++++
            +++++++++-++++++-+++--+++++------+++++++++
    REV:    ucgguagaguuuguacauacaguuuaucauagauuaaauuuu
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17423881.Lu0910.pre-miRNA:141.miRNA:752	caacaugcaugcaaaauauuu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17423881.Lu0910.pre-miRNA:141.miRNA:753	uccaacaugcaugcaaaauau
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17423881.Lu0910.pre-miRNA:141.miRNA:754	ccaacaugcaugcaaaauauu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17423881.Lu0910.pre-miRNA:141.miRNA:755	auuuccaacaugcaugcaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17423881.Lu0910.pre-miRNA:141.miRNA:756	uuccaacaugcaugcaaaaua
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17423881.Lu0910.pre-miRNA:141.miRNA:757	uuuccaacaugcaugcaaaau
>>C17423881.Lu0910.pre-miRNA:141
	ggucauuuccaacaugcaugcaaaauauuugcgaauuuaaaaaaauuuaacuuuaaugucaaaauggucaauuuuuaaagguguuagcauaugcaaaugggccauucugaucaaaaauuuuaaauuagauacuauuugacauacauguuugagauggcuaaaaaaucaa
	(((((((((.((((((.(((..(((((......(((((((((....(((....))).((((.(((((((.((((.((...(((....))).)).)))).))))))).))))......)))))))))......)))))..))).)))))).)))))))))..........

###########################################################################################################################

>C17423881.1	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	26.6851233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucauuuccaacaugcaugcaaaauauuugcgaauuuaaaa
            +++++++++-++++++-+++--+++++------+++++++++
            +++++++++-++++++-+++--+++++------+++++++++
    REV:    ucgguagaguuuguacauacaguuuaucauagauuaaauuuu
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17423881.Lu0910.pre-miRNA:142.miRNA:758	caacaugcaugcaaaauauuu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17423881.Lu0910.pre-miRNA:142.miRNA:759	uccaacaugcaugcaaaauau
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17423881.Lu0910.pre-miRNA:142.miRNA:760	ccaacaugcaugcaaaauauu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17423881.Lu0910.pre-miRNA:142.miRNA:761	auuuccaacaugcaugcaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17423881.Lu0910.pre-miRNA:142.miRNA:762	uuccaacaugcaugcaaaaua
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17423881.Lu0910.pre-miRNA:142.miRNA:763	uuuccaacaugcaugcaaaau
>>C17423881.Lu0910.pre-miRNA:142
	ggucauuuccaacaugcaugcaaaauauuugcgaauuuaaaaaaauuuaacuuuaaugucaaaauggucaauuuuuaaagguguuagcauaugcaaaugggccauucugaucaaaaauuuuaaauuagauacuauuugacauacauguuugagauggcuaaaaaaucaa
	(((((((((.((((((.(((..(((((......(((((((((....(((....))).((((.(((((((.((((......(((....)))....)))).))))))).))))......)))))))))......)))))..))).)))))).)))))))))..........

###########################################################################################################################

>C17424353.0	is_MIRNA
	VAL:	6000.64	MeanVal:	82228.707098	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcgccuaacauguacuaaaagugugcaacacacuuuuggucgu---uagggcgcacuuuu
            +++++++++-+++-+++++++++++++--++++++++++++-++|||+++++++++-++++
            +++++++++-+++-+++++++++++++--++++++++++++|++---+++++++++-++++
    REV:    acgcggguuauaucugguuuucacgcgacgugugaaaacca-cauauauuccgcguaaaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>C17424353.Lu0910.pre-miRNA:143.miRNA:764	aaaagugugcaacacacuuuu
               *********************	4:::24	4--24	>>C17424353.Lu0910.pre-miRNA:143.miRNA:765	gccuaacauguacuaaaagug
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17424353.Lu0910.pre-miRNA:143.miRNA:766	acauguacuaaaagugugcaa
              *********************	3:::23	3--23	>>C17424353.Lu0910.pre-miRNA:143.miRNA:767	cgccuaacauguacuaaaagu
                              *********************	19:::39	19--39	>>C17424353.Lu0910.pre-miRNA:143.miRNA:768	aaagugugcaacacacuuuug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17424353.Lu0910.pre-miRNA:143.miRNA:769	aacauguacuaaaagugugca
>>C17424353.Lu0910.pre-miRNA:143
	uaaagaccaaaaaugcgccuaacauguacuaaaagugugcaacacacuuuuggucguuagggcgcacuuuugguccaaaucggaugucaagucugugagauuuauacaaaaaaugcgccuuauauacaccaaaagugugcagcgcacuuuuggucuauauugggcgcacu
	.............(((((((((.(((.(((((((((((((..((((((((((((.(((((((((((.((((.((((.....))))...(((((.....))))).....)))).)))))))))...))))))))))))))..))))))))))))).))).)))))))))..

###########################################################################################################################

>C17424353.1	is_MIRNA
	VAL:	20.02	MeanVal:	353.790301	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcgccuaacauguacuaaaagugugcaacacacuuuuggucgu---uagggcgcacuuuugguccaaauc----ggau
            +++++++++-+++-+++++++++++++--++++++++++++-++|||+++++++++-++++-++--+++++||||++++
            +++++++++-+++-+++++++++++++--++++++++++++|++---+++++++++-++++-++--+++++----++++
    REV:    acgcggguuauaucugguuuucacgcgacgugugaaaacca-cauauauuccgcguaaaaaacauauuuagagugucug
                                                              *********************	51:::71	48--68	>>C17424353.Lu0910.pre-miRNA:144.miRNA:770	ggcgcacuuuugguccaaauc
                                                            *********************	49:::69	46--66	>>C17424353.Lu0910.pre-miRNA:144.miRNA:771	agggcgcacuuuugguccaaa
                                                             *********************	50:::70	47--67	>>C17424353.Lu0910.pre-miRNA:144.miRNA:772	gggcgcacuuuugguccaaau
                                                           *********************	48:::68	45--65	>>C17424353.Lu0910.pre-miRNA:144.miRNA:773	uagggcgcacuuuugguccaa
                                                               *********************	52:::72	49--68	>>C17424353.Lu0910.pre-miRNA:144.miRNA:774	gcgcacuuuugguccaaauc-
                                                          *********************	47:::67	45--64	>>C17424353.Lu0910.pre-miRNA:144.miRNA:775	-uagggcgcacuuuuggucca
>>C17424353.Lu0910.pre-miRNA:144
	uaaagaccaaaaaugcgccuaacauguacuaaaagugugcaacacacuuuuggucguuagggcgcacuuuugguccaaaucggaugucaagucugugagauuuauacaaaaaaugcgccuuauauacaccaaaagugugcagcgcacuuuuggucuauauugggcgcacu
	.............(((((((((.(((.(((((((((((((..((((((((((((.(((((((((((.((((.((..(((((((((.....))))....)))))..)).)))).)))))))))...))))))))))))))..))))))))))))).))).)))))))))..

###########################################################################################################################

>C17424597.1	is_MIRNA
	VAL:	12.01	MeanVal:	82.66131	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaauuugcacuaugcauuguggaaau-gcucc
            ++++++-+++--++++++++++++--|++-++
            ++++++|+++--++++++++++++---++-++
    REV:    auuaag-guggcacguaguaccuuacucgugg
                       *********************	12:::32	12--31	>>C17424597.Lu0910.pre-miRNA:145.miRNA:776	augcauuguggaaau-gcucc
               *********************	4:::24	4--24	>>C17424597.Lu0910.pre-miRNA:145.miRNA:777	uuugcacuaugcauuguggaa
             *********************	2:::22	2--22	>>C17424597.Lu0910.pre-miRNA:145.miRNA:778	aauuugcacuaugcauugugg
              *********************	3:::23	3--23	>>C17424597.Lu0910.pre-miRNA:145.miRNA:779	auuugcacuaugcauugugga
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17424597.Lu0910.pre-miRNA:145.miRNA:780	cacuaugcauuguggaaau-g
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17424597.Lu0910.pre-miRNA:145.miRNA:781	acuaugcauuguggaaau-gc
>>C17424597.Lu0910.pre-miRNA:145
	aucaccaaacuuuaaaaagaauucaacucaagcacccgacuaauuugcacuaugcauuguggaaaugcuccauacaaggugcucauuccaugaugcacgguggaauuauauuguaccaaggugcacuaugcauaauuuuugauuaaagugcaccauaccauagugcaugg
	....(((..(((....)))............((((.....((((((.(((..((((((((((((..((.((......)).))...))))))))))))..)))))))))...........((((((((...((.......)).....))))))))........)))).)))

###########################################################################################################################

>C17434443.0	is_MIRNA
	VAL:	2126.94	MeanVal:	36622.3842838333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuguagcuaauucugaaaucagcuuguc--uucuauaaugacgauggaaucuuguuugac
            ++++-+++++-+++++++++++----+++||++++-++++++-+++-+++++++---++++
            ++++-+++++-+++++++++++---|+++--++++-++++++-+++-+++++++-||++++
    REV:    agacuuugaugaggauuuuaguaau-caguuaagacauuauuacuaacuuagggu--auug
                                           *********************	32:::52	30--50	>>C17434443.Lu0910.pre-miRNA:146.miRNA:782	uucuauaaugacgauggaauc
                                          *********************	31:::51	30--49	>>C17434443.Lu0910.pre-miRNA:146.miRNA:783	-uucuauaaugacgauggaau
                                            *********************	33:::53	31--51	>>C17434443.Lu0910.pre-miRNA:146.miRNA:784	ucuauaaugacgauggaaucu
                                         *********************	30:::50	30--48	>>C17434443.Lu0910.pre-miRNA:146.miRNA:785	--uucuauaaugacgauggaa
                                   *********************	24:::44	24--42	>>C17434443.Lu0910.pre-miRNA:146.miRNA:786	cuuguc--uucuauaaugacg
                                  *********************	23:::43	23--41	>>C17434443.Lu0910.pre-miRNA:146.miRNA:787	gcuuguc--uucuauaaugac
>>C17434443.Lu0910.pre-miRNA:146
	ucuauuuuauugaaugaaaguaugaaacuguuuacucuuaaacucuguagcuaauucugaaaucagcuugucuucuauaaugacgauggaaucuuguuugacuauuuguuaugggauucaaucauuauuacagaauugacuaaugauuuuaggaguaguuucagauuacaua
	.....((((..((.(((((((.....))).)))).)).)))).((((.(((((.(((((((((((....(((((((.((((((.(((.(((((((...((((.....)))).))))))).))).)))))).))))..)))...))))))))))).))))).)))).......

###########################################################################################################################

>C17434443.1	is_MIRNA
	VAL:	2126.94	MeanVal:	36622.3842838333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuguagcuaauucugaaaucagcuuguc--uucuauaaugacgauggaaucuuguuugac
            ++++-+++++-+++++++++++----+++||++++-++++++-+++-+++++++---++++
            ++++-+++++-+++++++++++---|+++--++++-++++++-+++-+++++++-||++++
    REV:    agacuuugaugaggauuuuaguaau-caguuaagacauuauuacuaacuuagggu--auug
                                           *********************	32:::52	30--50	>>C17434443.Lu0910.pre-miRNA:147.miRNA:788	uucuauaaugacgauggaauc
                                          *********************	31:::51	30--49	>>C17434443.Lu0910.pre-miRNA:147.miRNA:789	-uucuauaaugacgauggaau
                                            *********************	33:::53	31--51	>>C17434443.Lu0910.pre-miRNA:147.miRNA:790	ucuauaaugacgauggaaucu
                                         *********************	30:::50	30--48	>>C17434443.Lu0910.pre-miRNA:147.miRNA:791	--uucuauaaugacgauggaa
                                   *********************	24:::44	24--42	>>C17434443.Lu0910.pre-miRNA:147.miRNA:792	cuuguc--uucuauaaugacg
                                  *********************	23:::43	23--41	>>C17434443.Lu0910.pre-miRNA:147.miRNA:793	gcuuguc--uucuauaaugac
>>C17434443.Lu0910.pre-miRNA:147
	ucuauuuuauugaaugaaaguaugaaacuguuuacucuuaaacucuguagcuaauucugaaaucagcuugucuucuauaaugacgauggaaucuuguuugacuauuuguuaugggauucaaucauuauuacagaauugacuaaugauuuuaggaguaguuucagauuacaua
	...........((.(((((((.....))).)))).))......((((.(((((.(((((((((((....(((((((.((((((.(((.(((((((...((((.....)))).))))))).))).)))))).))))..)))...))))))))))).))))).)))).......

###########################################################################################################################

>C17434443.2	is_MIRNA
	VAL:	2126.94	MeanVal:	36622.3842838333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuguagcuaauucugaaaucagcuuguc--uucuauaaugacgauggaaucuuguuugac
            ++++-+++++-+++++++++++----+++||++++-++++++-+++-+++++++---++++
            ++++-+++++-+++++++++++---|+++--++++-++++++-+++-+++++++-||++++
    REV:    agacuuugaugaggauuuuaguaau-caguuaagacauuauuacuaacuuagggu--auug
                                           *********************	32:::52	30--50	>>C17434443.Lu0910.pre-miRNA:148.miRNA:794	uucuauaaugacgauggaauc
                                          *********************	31:::51	30--49	>>C17434443.Lu0910.pre-miRNA:148.miRNA:795	-uucuauaaugacgauggaau
                                            *********************	33:::53	31--51	>>C17434443.Lu0910.pre-miRNA:148.miRNA:796	ucuauaaugacgauggaaucu
                                         *********************	30:::50	30--48	>>C17434443.Lu0910.pre-miRNA:148.miRNA:797	--uucuauaaugacgauggaa
                                   *********************	24:::44	24--42	>>C17434443.Lu0910.pre-miRNA:148.miRNA:798	cuuguc--uucuauaaugacg
                                  *********************	23:::43	23--41	>>C17434443.Lu0910.pre-miRNA:148.miRNA:799	gcuuguc--uucuauaaugac
>>C17434443.Lu0910.pre-miRNA:148
	ucuauuuuauugaaugaaaguaugaaacuguuuacucuuaaacucuguagcuaauucugaaaucagcuugucuucuauaaugacgauggaaucuuguuugacuauuuguuaugggauucaaucauuauuacagaauugacuaaugauuuuaggaguaguuucagauuacaua
	..............(((.((((..........)))).)))...((((.(((((.(((((((((((....(((((((.((((((.(((.(((((((...((((.....)))).))))))).))).)))))).))))..)))...))))))))))).))))).)))).......

###########################################################################################################################

>C17437353.0	is_MIRNA
	VAL:	4.64	MeanVal:	79.57245	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuuuuuuuaaaagugaccuucgucauugaauggcgacca--cc
            +++++++-----++++++--+++++-++++++++++++--||++
            +++++++-||||++++++--+++++-++++++++++++----++
    REV:    gagagaac----uuacugauagcagcaacuuaccgcugccccgg
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17437353.Lu0910.pre-miRNA:149.miRNA:800	agugaccuucgucauugaaug
                            *********************	17:::37	17--37	>>C17437353.Lu0910.pre-miRNA:149.miRNA:801	accuucgucauugaauggcga
                          *********************	15:::35	15--35	>>C17437353.Lu0910.pre-miRNA:149.miRNA:802	ugaccuucgucauugaauggc
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17437353.Lu0910.pre-miRNA:149.miRNA:803	gugaccuucgucauugaaugg
                           *********************	16:::36	16--36	>>C17437353.Lu0910.pre-miRNA:149.miRNA:804	gaccuucgucauugaauggcg
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17437353.Lu0910.pre-miRNA:149.miRNA:805	aagugaccuucgucauugaau
>>C17437353.Lu0910.pre-miRNA:149
	uaauuuccaaguauuaauuaaauaauuauucaauuacuaauguucaauuaucauaacuaauuacuaauuaaauaauuuuuuaaaaaacuuuuuuuuaaaagugaccuucgucauugaauggcgaccaccacagggccccgucgccauucaacgacgauagucauucaagagag
	.................(((((.(((((((.(((((.((((..................)))).))))).))))))).)))))....(((((((.....((((((..(((((.((((((((((((..((....))....)))))))))))).)))))..)))))).)))))))

###########################################################################################################################

>C17437399.0	is_MIRNA
	VAL:	3.58	MeanVal:	82.9836193333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auucccaacaugcaugucaaauuuuagcccaguugaaauuuuuuaauuuuaaagucaaac-uggucgauuucc
            ++--++++++++++++--++++-++++-----++++++-+++--++++++---++++++-|++-++-++++++
            ++--++++++++++++--++++-++++-----++++++-+++--++++++---++++++--++-++|++++++
    REV:    uagagguuguacguacuauuuauaaucuuuuaaacuuuuaaauuuuaaaaguauaguuucaacgag-uaaagg
                             *********************	18:::38	18--38	>>C17437399.Lu0910.pre-miRNA:150.miRNA:806	caaauuuuagcccaguugaaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17437399.Lu0910.pre-miRNA:150.miRNA:807	augcaugucaaauuuuagccc
                            *********************	17:::37	17--37	>>C17437399.Lu0910.pre-miRNA:150.miRNA:808	ucaaauuuuagcccaguugaa
               *********************	4:::24	4--24	>>C17437399.Lu0910.pre-miRNA:150.miRNA:809	cccaacaugcaugucaaauuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17437399.Lu0910.pre-miRNA:150.miRNA:810	aacaugcaugucaaauuuuag
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17437399.Lu0910.pre-miRNA:150.miRNA:811	ugcaugucaaauuuuagccca
>>C17437399.Lu0910.pre-miRNA:150
	auucccaacaugcaugucaaauuuuagcccaguugaaauuuuuuaauuuuaaagucaaacuggucgauuuccaaagggguuaacauaaggaaaugagcaacuuugauaugaaaauuuuaaauuuucaaauuuucuaauauuuaucaugcauguuggagauggcuaaaaaauca
	((..((((((((((((..((((.((((.....((((((.(((..((((((...((((((.((.((.((((((................)))))))).))..))))))...))))))..))).)))))).....)))).))))..))))))))))))..)).............

###########################################################################################################################

>C17441425.0	is_MIRNA
	VAL:	11.97	MeanVal:	50.4615585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcauuauaugaaggugcaacguuggua-gu
            +++++++++--++--++++++-+++++++|++
            +++++++++-|++--++++++|+++++++-++
    REV:    uacgugauac-cuguuauguu-uaaccaugca
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17441425.Lu0910.pre-miRNA:151.miRNA:812	auaugaaggugcaacguuggu
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17441425.Lu0910.pre-miRNA:151.miRNA:813	uauaugaaggugcaacguugg
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17441425.Lu0910.pre-miRNA:151.miRNA:814	uaugaaggugcaacguuggua
                *********************	5:::25	5--25	>>C17441425.Lu0910.pre-miRNA:151.miRNA:815	auuauaugaaggugcaacguu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17441425.Lu0910.pre-miRNA:151.miRNA:816	ugcauuauaugaaggugcaac
               *********************	4:::24	4--24	>>C17441425.Lu0910.pre-miRNA:151.miRNA:817	cauuauaugaaggugcaacgu
>>C17441425.Lu0910.pre-miRNA:151
	gugaaagugcaccauaccaaggugcacuaguuauaguggaagugcauuauaugaaggugcaacguugguaguuuuguacguaccaauuuguauuguccauagugcaugauugaauuucuccauaccauaguguauagugcauggagaaugguggaacugcaucauacuaaugug
	.....((((((((.......)))))))).....(((((...(((((((((..((..((((((.(((((((((.....)).)))))))))))))..)).)))))))))........((((((((..(((........))).)))))))).((((......)))).))))).....

###########################################################################################################################

>C17441509.0	is_MIRNA
	VAL:	86.38	MeanVal:	694.643991666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuaagcaau-uaauuagaugcuaauuauau-ugc
            ++++++-+++-|+++++-+++++++++-----|+++
            ++++++-+++--+++++|+++++++++------+++
    REV:    auaauugguuuuauuga-uugugauuguugcacaug
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17441509.Lu0910.pre-miRNA:152.miRNA:818	aau-uaauuagaugcuaauua
             *********************	2:::22	2--21	>>C17441509.Lu0910.pre-miRNA:152.miRNA:819	auuaagcaau-uaauuagaug
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17441509.Lu0910.pre-miRNA:152.miRNA:820	caau-uaauuagaugcuaauu
                *********************	5:::25	5--24	>>C17441509.Lu0910.pre-miRNA:152.miRNA:821	aagcaau-uaauuagaugcua
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17441509.Lu0910.pre-miRNA:152.miRNA:822	agcaau-uaauuagaugcuaa
              *********************	3:::23	3--22	>>C17441509.Lu0910.pre-miRNA:152.miRNA:823	uuaagcaau-uaauuagaugc
>>C17441509.Lu0910.pre-miRNA:152
	uuccauaauagggaaacccaauuugaguuuauuaagcaauuaauuagaugcuaauuauauugcauguggaguugguaauaguuaucaaguccgcaauucugaucgguuugcuugaucgauaugguacacguuguuaguguuaguuauuuugguuaauacaauauuuaggaucau
	.(((......((....))...........((((((.(((.(((((.(((((((((.....(((.((((((.((((((.....)))))).))))))......(((((((.....)))))))...)))......))))))))))))))..))).)))))).........)))....

###########################################################################################################################

>C17442515.0	is_MIRNA
	VAL:	4.04	MeanVal:	28.7559311666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaaggguauuuuagucu----uuauaugaa--cuacc
            +++++++++----+++++||||+++++++--||++-++
            +++++++++---|+++++----+++++++----++-++
    REV:    aauucccauuau-ucagauuacaauauaugucaggcgg
                   *********************	8:::28	8--24	>>C17442515.Lu0910.pre-miRNA:153.miRNA:824	uauuuuagucu----uuauau
                  *********************	7:::27	7--23	>>C17442515.Lu0910.pre-miRNA:153.miRNA:825	guauuuuagucu----uuaua
                    *********************	9:::29	9--25	>>C17442515.Lu0910.pre-miRNA:153.miRNA:826	auuuuagucu----uuauaug
                 *********************	6:::26	6--22	>>C17442515.Lu0910.pre-miRNA:153.miRNA:827	gguauuuuagucu----uuau
             *********************	2:::22	2--18	>>C17442515.Lu0910.pre-miRNA:153.miRNA:828	uaaggguauuuuagucu----
              *********************	3:::23	3--19	>>C17442515.Lu0910.pre-miRNA:153.miRNA:829	aaggguauuuuagucu----u
>C17445037.0	is_MIRNA
	VAL:	1.72	MeanVal:	20.3128373333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggc-cuaacaugagggagagaagcu---ugucaaguuagccaagg-ugac-ugccugacaaccuguucuaaacaaa--gauuuccga
            ++--|++-++++++-+++++++++++|||+++---++-++++++++|++++|++++++--------+++++-+++--||+++++-+++
            ++---++-++++++|+++++++++++---+++---++|++++++++-++++-++++++-|||||||+++++-+++----+++++-+++
    REV:    ccaacgacuguacu-ucucucuucggcuaacaaacca-ucgguuccuacugaacggacg-------aggaucuguaaagcuaaaagcu
                                         *********************	30:::50	26--45	>>C17445037.Lu0910.pre-miRNA:154.miRNA:830	ugucaaguuagccaagg-uga
                                          *********************	31:::51	27--46	>>C17445037.Lu0910.pre-miRNA:154.miRNA:831	gucaaguuagccaagg-ugac
               *********************	4:::24	4--23	>>C17445037.Lu0910.pre-miRNA:154.miRNA:832	c-cuaacaugagggagagaag
              *********************	3:::23	3--22	>>C17445037.Lu0910.pre-miRNA:154.miRNA:833	gc-cuaacaugagggagagaa
                 *********************	6:::26	5--25	>>C17445037.Lu0910.pre-miRNA:154.miRNA:834	cuaacaugagggagagaagcu
                                                                               *********************	68:::88	62--80	>>C17445037.Lu0910.pre-miRNA:154.miRNA:835	ucuaaacaaa--gauuuccga
>>C17445037.Lu0910.pre-miRNA:154
	gggccuaacaugagggagagaagcuugucaaguuagccaaggugacugccugacaaccuguucuaaacaaagauuuccgaaccgaaccucgaaaaucgaaaugucuaggagcaggcaagucauccuuggcuaccaaacaaucggcuucucucuucaugucagcaaccucuuuucu
	((..((.((((((.((((((((((((((...((.((((((((((((((((((........(((((.(((..(((((.(((........))).)))))....))).))))).)))))).)))).))))))))))...)))...))))))))))))))))).))...))........

###########################################################################################################################

>C17445037.1	is_MIRNA
	VAL:	1.64	MeanVal:	18.6913466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggc-cuaacaugagggagagaagcu---ugucaaguuagccaagg-ugac-ugccugacaaccuguucuaaacaaa--gauuuccga
            ++--|++-++++++-+++++++++++|||+++-----+++++++++|++++|++++++--------+++++-+++--||+++++-+++
            ++---++-++++++|+++++++++++---+++----|+++++++++-++++-++++++-|||||||+++++-+++----+++++-+++
    REV:    ccaacgacuguacu-ucucucuucggcuaacaaacc-aucgguuccuacugaacggacg-------aggaucuguaaagcuaaaagcu
                                         *********************	30:::50	26--45	>>C17445037.Lu0910.pre-miRNA:155.miRNA:836	ugucaaguuagccaagg-uga
               *********************	4:::24	4--23	>>C17445037.Lu0910.pre-miRNA:155.miRNA:837	c-cuaacaugagggagagaag
                                          *********************	31:::51	27--46	>>C17445037.Lu0910.pre-miRNA:155.miRNA:838	gucaaguuagccaagg-ugac
              *********************	3:::23	3--22	>>C17445037.Lu0910.pre-miRNA:155.miRNA:839	gc-cuaacaugagggagagaa
                 *********************	6:::26	5--25	>>C17445037.Lu0910.pre-miRNA:155.miRNA:840	cuaacaugagggagagaagcu
                                                                               *********************	68:::88	62--80	>>C17445037.Lu0910.pre-miRNA:155.miRNA:841	ucuaaacaaa--gauuuccga
>>C17445037.Lu0910.pre-miRNA:155
	gggccuaacaugagggagagaagcuugucaaguuagccaaggugacugccugacaaccuguucuaaacaaagauuuccgaaccgaaccucgaaaaucgaaaugucuaggagcaggcaagucauccuuggcuaccaaacaaucggcuucucucuucaugucagcaaccucuuuucu
	((..((.((((((.((((((((((((((.....(((((((((((((((((((........(((((.(((..(((((.(((........))).)))))....))).))))).)))))).)))).)))))))))....)))...))))))))))))))))).))...))........

###########################################################################################################################

>C17445993.0	is_MIRNA
	VAL:	1.00	MeanVal:	4.42833333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaguguaccaaggugcaa-guuucaugguacauacuagaa--gugcauca
            ++++++++++---++-+++|++++-+++++---++++----||++++++++
            ++++++++++|||++-+++-++++-+++++-||++++------++++++++
    REV:    uguuacgugg---uagguuauagaauaccac--augaaaguaguacguggu
                            *********************	17:::37	17--36	>>C17445993.Lu0910.pre-miRNA:156.miRNA:842	caa-guuucaugguacauacu
                             *********************	18:::38	18--37	>>C17445993.Lu0910.pre-miRNA:156.miRNA:843	aa-guuucaugguacauacua
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17445993.Lu0910.pre-miRNA:156.miRNA:844	ugcaa-guuucaugguacaua
                                *********************	21:::41	20--40	>>C17445993.Lu0910.pre-miRNA:156.miRNA:845	guuucaugguacauacuagaa
>>C17445993.Lu0910.pre-miRNA:156
	accaagaugcaugaugcauagugcaugauggacguacaaaauacgaaggugcacuauguauuuuagaagugcaguguaccaaggugcaaguuucaugguacauacuagaagugcaucauacauuggugcaugaugaaaguacaccauaagauauuggauggugcauugugaaugg
	.(((........((((((((((((((......((((.....))))...))))))))))))))........((((((((((...((.(((((((.(((((...((((....((((((((.....))))))))......)))).))))).)))).))).))))))))))))...)))

###########################################################################################################################

>C17450701.0	is_MIRNA
	VAL:	2.71	MeanVal:	17.2140338333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugcacuauauauaugcaaagugcag--ugua
            ++++++++-----++++++--+++++-||++++
            ++++++++-----++++++--+++++---++++
    REV:    ucacgugaaggugauacguaacacguggaacgu
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17450701.Lu0910.pre-miRNA:157.miRNA:846	acuauauauaugcaaagugca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17450701.Lu0910.pre-miRNA:157.miRNA:847	ugcacuauauauaugcaaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>C17450701.Lu0910.pre-miRNA:157.miRNA:848	gcacuauauauaugcaaagug
             *********************	2:::22	2--22	>>C17450701.Lu0910.pre-miRNA:157.miRNA:849	gugcacuauauauaugcaaag
                *********************	5:::25	5--25	>>C17450701.Lu0910.pre-miRNA:157.miRNA:850	cacuauauauaugcaaagugc
>>C17450701.Lu0910.pre-miRNA:157
	ggaaaauagcaaggugcacuauauauaugcaaagugcaguguacgaagaugcaaggugcacaaugcauaguggaagugcacuacacaaugcugcacugugcauaguuaaaugaccuauuccagugugcacagugcauguugaaaguucaccgcacaaagacgcaaagugaaaaguu
	............((((((((.....((((((..(((((.((((......))))...)))))..)))))).....))))))))...(((((.(((((((((((((....((((...))))....))))))))))))))))))....(((((.((........))...))))).....

###########################################################################################################################

>C17454159.0	is_MIRNA
	VAL:	55.80	MeanVal:	1385.186682	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucggaaggacuucgaggccuuccgaaacccuaauuucugauggau
            ++++++++++-++++++--++++++++++------+++--++-++++
            ++++++++++|++++++--++++++++++------+++--++-++++
    REV:    aaagccuucc-ggaguuagggaaggcuuuaaucccaaaaccuuccug
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158.miRNA:851	gaaacccuaauuucugaugga
                                  *********************	23:::43	23--43	>>C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158.miRNA:852	uccgaaacccuaauuucugau
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158.miRNA:853	uuccgaaacccuaauuucuga
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158.miRNA:854	aaacccuaauuucugauggau
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158.miRNA:855	cgaaacccuaauuucugaugg
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158.miRNA:856	ccgaaacccuaauuucugaug
>>C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158
	ggggggggggggggggguucgggcuggaaucuuguuccggucgggaccacuucguuccgauaagauuuucggaaggacuucgaggccuuccgaaacccuaauuucugauggaucaaguccuuccaaaacccuaauuucggaagggauugaggccuuccgaaacccuaauuucggaag
	.((((.((((.(((((((((.(((((((((...))))))))).))))).)))).))))........((((((((((.((((((..((((((((((......(((..((.((((...)))).))..)))......))))))))))..))))))))))))))))))))...........

###########################################################################################################################

>C17465573.0	is_MIRNA
	VAL:	125.12	MeanVal:	2088.651504	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcacguuaaauauuagcccauuugaaaaaauggaaauuu--gcaugccaaaauggguc-auuuccauggg
            ++++++++++++++++++++++++++++------++++-||++++--++++++--+++|+++++++-+++
            ++++++++++++++++++++++++++++-----|++++---++++||++++++--+++-+++++++-+++
    REV:    ugugcaguuuauaauuggguaaauuuuuaaaag-uuaauacugua--guuuuaaacaguuaaagguuucc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17465573.Lu0910.pre-miRNA:159.miRNA:857	aaauauuagcccauuugaaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17465573.Lu0910.pre-miRNA:159.miRNA:858	aauauuagcccauuugaaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17465573.Lu0910.pre-miRNA:159.miRNA:859	uaaauauuagcccauuugaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17465573.Lu0910.pre-miRNA:159.miRNA:860	uuaaauauuagcccauuugaa
              *********************	3:::23	3--23	>>C17465573.Lu0910.pre-miRNA:159.miRNA:861	acguuaaauauuagcccauuu
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17465573.Lu0910.pre-miRNA:159.miRNA:862	auauuagcccauuugaaaaaa
>>C17465573.Lu0910.pre-miRNA:159
	gguuaccauaaugaaacuuuacuuuuuagucauuuucaacaugcacguuaaauauuagcccauuugaaaaaauggaaauuugcaugccaaaaugggucauuuccaugggugguuccuuuggaaauugacaaauuuugaugucauaauugaaaauuuuuaaauggguuaauauuugacgugu
	...........(((((....(((....)))...)))))....((((((((((((((((((((((((((((......((((.((((..((((((..((((((((((.(((.....))).))))))).)))..))))))))))...)))).....))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>C17465573.1	is_MIRNA
	VAL:	41.96	MeanVal:	700.494	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcacguuaaauauuagcccauuugaaaaaauggaaauu-ugcaugccaaaauggguc-auuuccauggg
            ++++++++++++++++++++++++++++------++++|++-++--++++++--+++|+++++++-+++
            ++++++++++++++++++++++++++++-----|++++-++|++--++++++--+++-+++++++-+++
    REV:    ugugcaguuuauaauuggguaaauuuuuaaaag-uuaauac-uguaguuuuaaacaguuaaagguuucc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17465573.Lu0910.pre-miRNA:160.miRNA:863	aaauauuagcccauuugaaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17465573.Lu0910.pre-miRNA:160.miRNA:864	aauauuagcccauuugaaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17465573.Lu0910.pre-miRNA:160.miRNA:865	uaaauauuagcccauuugaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17465573.Lu0910.pre-miRNA:160.miRNA:866	uuaaauauuagcccauuugaa
              *********************	3:::23	3--23	>>C17465573.Lu0910.pre-miRNA:160.miRNA:867	acguuaaauauuagcccauuu
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17465573.Lu0910.pre-miRNA:160.miRNA:868	auauuagcccauuugaaaaaa
>>C17465573.Lu0910.pre-miRNA:160
	gguuaccauaaugaaacuuuacuuuuuagucauuuucaacaugcacguuaaauauuagcccauuugaaaaaauggaaauuugcaugccaaaaugggucauuuccaugggugguuccuuuggaaauugacaaauuuugaugucauaauugaaaauuuuuaaauggguuaauauuugacgugu
	...........(((((....(((....)))...)))))....((((((((((((((((((((((((((((......((((((.((..((((((..((((((((((.(((.....))).))))))).)))..))))))..)))).)))).....))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>C17467353.0	is_MIRNA
	VAL:	23.14	MeanVal:	472.064532666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaaaucaauuaauuuaacaucggccgg-uauaaaauauuagcuguuauguguuu-ccaaaa--acg
            ++++++++++++++-++++++-++++---|++++++------+++++++-++++--|+++---||+++
            ++++++++++++++-++++++-++++----++++++--||||+++++++-++++---+++-----+++
    REV:    caauuuaguuaauuuaauugucgccguuagauguuugg----cgauaauuuacaccugguauaaaugc
             *********************	2:::22	2--22	>>C17467353.Lu0910.pre-miRNA:161.miRNA:869	uuaaaucaauuaauuuaacau
              *********************	3:::23	3--23	>>C17467353.Lu0910.pre-miRNA:161.miRNA:870	uaaaucaauuaauuuaacauc
               *********************	4:::24	4--24	>>C17467353.Lu0910.pre-miRNA:161.miRNA:871	aaaucaauuaauuuaacaucg
                *********************	5:::25	5--25	>>C17467353.Lu0910.pre-miRNA:161.miRNA:872	aaucaauuaauuuaacaucgg
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17467353.Lu0910.pre-miRNA:161.miRNA:873	aucaauuaauuuaacaucggc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17467353.Lu0910.pre-miRNA:161.miRNA:874	ucaauuaauuuaacaucggcc
>>C17467353.Lu0910.pre-miRNA:161
	uguuaaaucaauuaauuuaacaucggccgguauaaaauauuagcuguuauguguuuccaaaaacgauaacguaaauaugguccacauuuaauagcgguuuguagauugccgcuguuaauuuaauugauuuaacagcagugauacgagaaucacuguuaaauauauuuauuuuaacagcggc
	.((((((((((((((.((((((.((((...((((((......(((((((.((((..(((...(((....))).....)))...)))).)))))))..))))))....)))).)))))).)))))))))))))).((((((((......)))))))).........................

###########################################################################################################################

>C17475153.0	is_MIRNA
	VAL:	4.10	MeanVal:	82.7025973333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augcaugccuaauauuagcugauuugaaauuuuuugauuuucuu-guaaaaauggacaauuuccaaaggg
            +++++++---+++++++++--+++-++++--++++++-------|++-+++++++---+++++++---++
            +++++++---+++++++++--+++-++++-|++++++--------++-+++++++---+++++++---++
    REV:    uacguauaguuuauaaucgguuaaucuuuu-aaaacuucaaauuucaguuuuacugaguaaagguauauu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17475153.Lu0910.pre-miRNA:162.miRNA:875	ccuaauauuagcugauuugaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C17475153.Lu0910.pre-miRNA:162.miRNA:876	auuugaaauuuuuugauuuuc
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C17475153.Lu0910.pre-miRNA:162.miRNA:877	uugaaauuuuuugauuuucuu
                                  *********************	23:::43	23--43	>>C17475153.Lu0910.pre-miRNA:162.miRNA:878	uuugaaauuuuuugauuuucu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17475153.Lu0910.pre-miRNA:162.miRNA:879	augccuaauauuagcugauuu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17475153.Lu0910.pre-miRNA:162.miRNA:880	cuaauauuagcugauuugaaa
>>C17475153.Lu0910.pre-miRNA:162
	ggaauuaaaauugugaaaccuugauuuuuuggcauuccaaacaugcaugccuaauauuagcugauuugaaauuuuuugauuuucuuguaaaaauggacaauuuccaaagggguuauuauauggaaaugagucauuuugacuuuaaacuucaaaauuuucuaauuggcuaauauuugauaugcau
	(((((.(((((((........))))))).....)))))....(((((((...(((((((((..(((.((((..((((((.......((.(((((((...(((((((...((....))...)))))))...))))))).))........)))))).)))).)))..)))))))))...)))))))

###########################################################################################################################

>C17475153.1	is_MIRNA
	VAL:	3.40	MeanVal:	68.641784	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augcaugccuaauauuagcugauuugaaauuuuuugauuuucuu-guaaaaauggacaauuucca
            +++++++---+++++++++--+++-++++--++++++-------|++-+++++++---+++++++
            +++++++---+++++++++--+++-++++-|++++++--------++-+++++++---+++++++
    REV:    uacguauaguuuauaaucgguuaaucuuuu-aaaacuucaaauuucaguuuuacugaguaaaggu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17475153.Lu0910.pre-miRNA:163.miRNA:881	ccuaauauuagcugauuugaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C17475153.Lu0910.pre-miRNA:163.miRNA:882	auuugaaauuuuuugauuuuc
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C17475153.Lu0910.pre-miRNA:163.miRNA:883	uugaaauuuuuugauuuucuu
                                  *********************	23:::43	23--43	>>C17475153.Lu0910.pre-miRNA:163.miRNA:884	uuugaaauuuuuugauuuucu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17475153.Lu0910.pre-miRNA:163.miRNA:885	augccuaauauuagcugauuu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17475153.Lu0910.pre-miRNA:163.miRNA:886	cuaauauuagcugauuugaaa
>>C17475153.Lu0910.pre-miRNA:163
	ggaauuaaaauugugaaaccuugauuuuuuggcauuccaaacaugcaugccuaauauuagcugauuugaaauuuuuugauuuucuuguaaaaauggacaauuuccaaagggguuauuauauggaaaugagucauuuugacuuuaaacuucaaaauuuucuaauuggcuaauauuugauaugcau
	(((((.(((((((........))))))).....)))))....(((((((...(((((((((..(((.((((..((((((.......((.(((((((...(((((((..............)))))))...))))))).))........)))))).)))).)))..)))))))))...)))))))

###########################################################################################################################

>C17476027.0	is_MIRNA
	VAL:	37.73	MeanVal:	375.799764	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaccaaaagugcguuguacaug-gacc-aaagugcgc
            ++++++++++++++++++----|++++|+++++++++
            ++++++++++++++++++-----++++-+++++++++
    REV:    cugguuuucaugcgauauucauacugguuuucacgcg
             *********************	2:::22	2--22	>>C17476027.Lu0910.pre-miRNA:164.miRNA:887	accaaaagugcguuguacaug
                *********************	5:::25	5--24	>>C17476027.Lu0910.pre-miRNA:164.miRNA:888	aaaagugcguuguacaug-ga
                          *********************	15:::35	15--33	>>C17476027.Lu0910.pre-miRNA:164.miRNA:889	uguacaug-gacc-aaagugc
                            *********************	17:::37	17--35	>>C17476027.Lu0910.pre-miRNA:164.miRNA:890	uacaug-gacc-aaagugcgc
                           *********************	16:::36	16--34	>>C17476027.Lu0910.pre-miRNA:164.miRNA:891	guacaug-gacc-aaagugcg
                         *********************	14:::34	14--32	>>C17476027.Lu0910.pre-miRNA:164.miRNA:892	uuguacaug-gacc-aaagug
>>C17476027.Lu0910.pre-miRNA:164
	gcuuuuauagagaaggauucauuaagccugacggacgaccaaaagugcguuguacauggaccaaagugcgccaacuuuuggucauacuuauagcgcacuuuuggucauacuuauagcguacuuuuggucaaaaucauagaaacuccuuuuuucucaaguuauagaaaauugaacuagcuuucca
	(((.....((((((((((((......((....))..((((((((((((((((((....(((((((((((((.....................))))))))).)))).....)))))))))))))))))).........)))..))))))))).((((...........))))...)))......

###########################################################################################################################

>C17476027.1	is_MIRNA
	VAL:	16.22	MeanVal:	176.107932	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaccaaaagugcguuguacaug-gacc-aaagugcgccaacuuuugg
            ++++++++++++++++++----|++++|+++++++++--------++
            ++++++++++++++++++-----++++-+++++++++----||||++
    REV:    cugguuuucaugcgauauucauacugguuuucacgcgauau----uc
             *********************	2:::22	2--22	>>C17476027.Lu0910.pre-miRNA:165.miRNA:893	accaaaagugcguuguacaug
                             *********************	18:::38	18--36	>>C17476027.Lu0910.pre-miRNA:165.miRNA:894	acaug-gacc-aaagugcgcc
                              *********************	19:::39	19--37	>>C17476027.Lu0910.pre-miRNA:165.miRNA:895	caug-gacc-aaagugcgcca
                *********************	5:::25	5--24	>>C17476027.Lu0910.pre-miRNA:165.miRNA:896	aaaagugcguuguacaug-ga
                          *********************	15:::35	15--33	>>C17476027.Lu0910.pre-miRNA:165.miRNA:897	uguacaug-gacc-aaagugc
                            *********************	17:::37	17--35	>>C17476027.Lu0910.pre-miRNA:165.miRNA:898	uacaug-gacc-aaagugcgc
>>C17476027.Lu0910.pre-miRNA:165
	gcuuuuauagagaaggauucauuaagccugacggacgaccaaaagugcguuguacauggaccaaagugcgccaacuuuuggucauacuuauagcgcacuuuuggucauacuuauagcguacuuuuggucaaaaucauagaaacuccuuuuuucucaaguuauagaaaauugaacuagcuuucca
	(((.....((((((((((((......((....))..((((((((((((((((((....(((((((((((((........((.....))....))))))))).)))).....)))))))))))))))))).........)))..))))))))).((((...........))))...)))......

###########################################################################################################################

>C17482295.0	is_MIRNA
	VAL:	2.31	MeanVal:	16.3092366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagac----uuuccguccgccguagcuagccggaugga
            +++++||||++++++++++++++++++---++++-+++
            +++++----++++++++++++++++++---++++-+++
    REV:    gucugccucaaagguaggugguaucgaccagucucccu
                     *********************	10:::30	6--26	>>C17482295.Lu0910.pre-miRNA:166.miRNA:899	uuuccguccgccguagcuagc
                             *********************	18:::38	14--34	>>C17482295.Lu0910.pre-miRNA:166.miRNA:900	cgccguagcuagccggaugga
                      *********************	11:::31	7--27	>>C17482295.Lu0910.pre-miRNA:166.miRNA:901	uuccguccgccguagcuagcc
                           *********************	16:::36	12--32	>>C17482295.Lu0910.pre-miRNA:166.miRNA:902	uccgccguagcuagccggaug
                            *********************	17:::37	13--33	>>C17482295.Lu0910.pre-miRNA:166.miRNA:903	ccgccguagcuagccggaugg
                         *********************	14:::34	10--30	>>C17482295.Lu0910.pre-miRNA:166.miRNA:904	cguccgccguagcuagccgga
>>C17482295.Lu0910.pre-miRNA:166
	uguugacaaccaucuguucaucucccucugguaauauucguucuuuauguuuuaaauucaguuagacuuuccguccgccguagcuagccggauggacaaacuuucccucugaccagcuaugguggauggaaacuccgucuguccgguuguuuaguccuacggaaguuguccgucuggacgauuuua
	....(((((((................((((.......(((.....)))........)))).(((((((((((((((((((((((...((((.(((.......))).))))...))))))))))))))))))....)))))...)))))))..((((.(((((.....)))))..)))).......

###########################################################################################################################

>C17486259.0	is_MIRNA
	VAL:	3536656.36	MeanVal:	49271517.5220667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccacucagacggaaccgauuuccauccgggugggcugaccggaugaaacgccguuucguccg
            +++--++++++++++++++++++-+++++++---+++++++++++-++++-++-++++++++
            +++--++++++++++++++++++-+++++++---+++++++++++-++++-++-++++++++
    REV:    gguaggucugccuuggcuaaaggcaggccuagcagacuggccugcauugcaguuaggcaggc
               *********************	4:::24	4--24	>>C17486259.Lu0910.pre-miRNA:167.miRNA:905	cucagacggaaccgauuucca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17486259.Lu0910.pre-miRNA:167.miRNA:906	acucagacggaaccgauuucc
             *********************	2:::22	2--22	>>C17486259.Lu0910.pre-miRNA:167.miRNA:907	cacucagacggaaccgauuuc
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17486259.Lu0910.pre-miRNA:167.miRNA:908	cagacggaaccgauuuccauc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17486259.Lu0910.pre-miRNA:167.miRNA:909	agacggaaccgauuuccaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>C17486259.Lu0910.pre-miRNA:167.miRNA:910	ucagacggaaccgauuuccau
>>C17486259.Lu0910.pre-miRNA:167
	aaauuaaauuaaauguaaaaaaaccggacauauugauuuuccauccggucagaccacucagacggaaccgauuuccauccgggugggcugaccggaugaaacgccguuucguccgcuaaaugaaacggacggauugacguuacguccggucagacgauccggacggaaaucgguuccgucuggaugg
	......................((((((.....((......))))))))....(((..((((((((((((((((((.(((((((...(((((((((((.((((.((.((((((((..........)))))))).)).)))).)))))))))))...))))))).))))))))))))))))))..)))

###########################################################################################################################

>C17486259.1	is_MIRNA
	VAL:	3536656.36	MeanVal:	49271517.5220667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccacucagacggaaccgauuuccauccgggugggcugaccggaugaaacgccguuucguccg
            +++--++++++++++++++++++-+++++++---+++++++++++-++++-++-++++++++
            +++--++++++++++++++++++-+++++++---+++++++++++-++++-++-++++++++
    REV:    gguaggucugccuuggcuaaaggcaggccuagcagacuggccugcauugcaguuaggcaggc
               *********************	4:::24	4--24	>>C17486259.Lu0910.pre-miRNA:168.miRNA:911	cucagacggaaccgauuucca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17486259.Lu0910.pre-miRNA:168.miRNA:912	acucagacggaaccgauuucc
             *********************	2:::22	2--22	>>C17486259.Lu0910.pre-miRNA:168.miRNA:913	cacucagacggaaccgauuuc
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17486259.Lu0910.pre-miRNA:168.miRNA:914	cagacggaaccgauuuccauc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17486259.Lu0910.pre-miRNA:168.miRNA:915	agacggaaccgauuuccaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>C17486259.Lu0910.pre-miRNA:168.miRNA:916	ucagacggaaccgauuuccau
>>C17486259.Lu0910.pre-miRNA:168
	aaauuaaauuaaauguaaaaaaaccggacauauugauuuuccauccggucagaccacucagacggaaccgauuuccauccgggugggcugaccggaugaaacgccguuucguccgcuaaaugaaacggacggauugacguuacguccggucagacgauccggacggaaaucgguuccgucuggaugg
	......................((((((...............))))))....(((..((((((((((((((((((.(((((((...(((((((((((.((((.((.((((((((..........)))))))).)).)))).)))))))))))...))))))).))))))))))))))))))..)))

###########################################################################################################################

>C17487815.0	is_MIRNA
	VAL:	1.79	MeanVal:	26.0625413333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucauuuccaacaugcauguugaguauuaguc
            ++++++--+++++++++++++--+++--++++++++++
            ++++++--+++++++++++++--+++--++++++++++
    REV:    aaaaauugguaaggguuguacucacaguuuauaaucgg
                           *********************	16:::36	16--36	>>C17487815.Lu0910.pre-miRNA:169.miRNA:917	aacaugcauguugaguauuag
                          *********************	15:::35	15--35	>>C17487815.Lu0910.pre-miRNA:169.miRNA:918	caacaugcauguugaguauua
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17487815.Lu0910.pre-miRNA:169.miRNA:919	ccaacaugcauguugaguauu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17487815.Lu0910.pre-miRNA:169.miRNA:920	uuuagucauuuccaacaugca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17487815.Lu0910.pre-miRNA:169.miRNA:921	uuagucauuuccaacaugcau
                            *********************	17:::37	17--37	>>C17487815.Lu0910.pre-miRNA:169.miRNA:922	acaugcauguugaguauuagu
>>C17487815.Lu0910.pre-miRNA:169
	auuuuuuagucauuuccaacaugcauguugaguauuagucgauuucaauuuuuugaaauuuucucaagaaaauggucaauuuccauagguguucuccuuuagaaauugauaauuuugauaugaaaauuaaauuuuucacacuggcuaauauuugacacucauguugggaaugguuaaaaauagagguu
	..((((((..(((((((((((((..(((..((((((((((.(((((((....)))))))....((((((.....(((((((((...(((......)))...)))))))))..))))))..((((((......))))))....))))))))))..)))..)))))))))))))..))))))........

###########################################################################################################################

>C17488209.0	is_MIRNA
	VAL:	40.09	MeanVal:	763.647683333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggc--ggcggacggccccgccgucugucuauc-cauuuauuuuu
            ++-||++++++++++++++++++-+++++---|+++-++--+++
            ++---++++++++++++++++++-+++++----+++-++--+++
    REV:    ccuaucugccugccggggcggcaaacagaccaaguauauuuaaa
                                  *********************	23:::43	21--40	>>C17488209.Lu0910.pre-miRNA:170.miRNA:923	ucugucuauc-cauuuauuuu
                                   *********************	24:::44	22--41	>>C17488209.Lu0910.pre-miRNA:170.miRNA:924	cugucuauc-cauuuauuuuu
                                 *********************	22:::42	20--39	>>C17488209.Lu0910.pre-miRNA:170.miRNA:925	gucugucuauc-cauuuauuu
                                *********************	21:::41	19--38	>>C17488209.Lu0910.pre-miRNA:170.miRNA:926	cgucugucuauc-cauuuauu
                               *********************	20:::40	18--37	>>C17488209.Lu0910.pre-miRNA:170.miRNA:927	ccgucugucuauc-cauuuau
                              *********************	19:::39	17--36	>>C17488209.Lu0910.pre-miRNA:170.miRNA:928	gccgucugucuauc-cauuua
>>C17488209.Lu0910.pre-miRNA:170
	ggccagcggcggcggacggccccgccgucugucuauccauuuauuuuuuaaaaaaauuuauaugaaccagacaaacggcggggccguccgucuauccauuuuuuuuucaaaauuaauuaaaagaauuuaauucuuaauaauuguguuguucgaaugaaauuaaugaauucuaaauuaguuuaggguuu
	((((...((.((((((((((((((((((.(((((...(((.((..(((.....)))..)).)))....))))).))))))))))))))))))...))............(((((((((...((((((((((((..((((((...)))))).))))........)))))))).)))))))))..)))).

###########################################################################################################################

>C17490835.0	is_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	22.3634941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaauuugaaaauuuuacgucaaaauggccaauuuc
            ++++++++-----+++++-++++++++++---+++++
            ++++++++-----+++++-++++++++++---+++++
    REV:    cuuuuaaaaaucaaaaguacaguuuuaccugcuaaag
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17490835.Lu0910.pre-miRNA:171.miRNA:929	uuuuacgucaaaauggccaau
                          *********************	15:::35	15--35	>>C17490835.Lu0910.pre-miRNA:171.miRNA:930	uuuacgucaaaauggccaauu
                           *********************	16:::36	16--36	>>C17490835.Lu0910.pre-miRNA:171.miRNA:931	uuacgucaaaauggccaauuu
                            *********************	17:::37	17--37	>>C17490835.Lu0910.pre-miRNA:171.miRNA:932	uacgucaaaauggccaauuuc
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17490835.Lu0910.pre-miRNA:171.miRNA:933	aauuuuacgucaaaauggcca
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17490835.Lu0910.pre-miRNA:171.miRNA:934	auuuuacgucaaaauggccaa
>>C17490835.Lu0910.pre-miRNA:171
	uuagccaauuugaaaauuugaaaauuuuacgucaaaauggccaauuucuaugggaaaucguccauuuugacaugaaaacuaaaaauuuucguauaugcuaauauuuggcauacauguugagaaugacaaaaaagcgagguuauagcauguuaaacccuucaaauaauacucaagggaaguuaaaaaauu
	(((((......((((((((.....(((((.((((((((((...(((((.....)))))...)))))))))).))))).....))))))))..((((((((..((((.((.....((((......)))).....)).))))..))))))))....(((((............)))))..)))))......

###########################################################################################################################

>C17491005.0	is_MIRNA
	VAL:	8427.24	MeanVal:	111028.887	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auauugcacuaugcauaaugcaaauu-cacuauucuauggugcacgg-ugc
            +++-+++++-++-++--+++++----|++++++--++++++++++--|+++
            +++-+++++|++-++--+++++-----++++++--++++++++++---+++
    REV:    uauuacgug-uaggugcuacguguuaugugguagaauaccacgugaaaacg
                            *********************	17:::37	17--36	>>C17491005.Lu0910.pre-miRNA:172.miRNA:935	aaugcaaauu-cacuauucua
                             *********************	18:::38	18--37	>>C17491005.Lu0910.pre-miRNA:172.miRNA:936	augcaaauu-cacuauucuau
                                   *********************	24:::44	24--43	>>C17491005.Lu0910.pre-miRNA:172.miRNA:937	auu-cacuauucuauggugca
                                 *********************	22:::42	22--41	>>C17491005.Lu0910.pre-miRNA:172.miRNA:938	aaauu-cacuauucuauggug
             *********************	2:::22	2--22	>>C17491005.Lu0910.pre-miRNA:172.miRNA:939	uauugcacuaugcauaaugca
                              *********************	19:::39	19--38	>>C17491005.Lu0910.pre-miRNA:172.miRNA:940	ugcaaauu-cacuauucuaug
>>C17491005.Lu0910.pre-miRNA:172
	ugcacccuacgauauugcacuaugcauaaugcaaauucacuauucuauggugcacggugcauggugaaaguguaacgaaccaagacgaaaagugcaaacuugauggcaaaagugcaccauaagaugguguauugugcaucguggaugugcauuauauuaauguuuacgguugauagugaaugguggaag
	..((((.....(((.(((((.((.((..(((((....((((((..((((((((((..(((.((((.............)))).......((((....))))....)))...))))))))))..)))))).....)))))..)).))))))).)))......((((((........))))))))))....

###########################################################################################################################

>C17492345.0	is_MIRNA
	VAL:	489.11	MeanVal:	7364.37075033333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaac-caguauu---auggguacuugaccaaaaucgauucgguuu
            +++--|+++++++|||+++++-++++++-------+++++++++++
            +++---+++++++---+++++-++++++-----||+++++++++++
    REV:    uguauuguuauaaauuuaucuuugaauuaacuu--guuaagccaaa
                                 *********************	22:::42	18--38	>>C17492345.Lu0910.pre-miRNA:173.miRNA:941	uacuugaccaaaaucgauucg
                                    *********************	25:::45	21--41	>>C17492345.Lu0910.pre-miRNA:173.miRNA:942	uugaccaaaaucgauucgguu
                                     *********************	26:::46	22--42	>>C17492345.Lu0910.pre-miRNA:173.miRNA:943	ugaccaaaaucgauucgguuu
                               *********************	20:::40	16--36	>>C17492345.Lu0910.pre-miRNA:173.miRNA:944	gguacuugaccaaaaucgauu
                                  *********************	23:::43	19--39	>>C17492345.Lu0910.pre-miRNA:173.miRNA:945	acuugaccaaaaucgauucgg
                                *********************	21:::41	17--37	>>C17492345.Lu0910.pre-miRNA:173.miRNA:946	guacuugaccaaaaucgauuc
>>C17492345.Lu0910.pre-miRNA:173
	aucacaaccaguauuauggguacuugaccaaaaucgauucgguuuuuguuagaguacguguaaacauguaacccauuauucauggguauggguaggguacguauauuguaguauccgauccgaaaccgaauuguucaauuaaguuucuauuuaaauauuguuauguucagauuuguuauguauagaaua
	...(((..((((((((((((.((((((.......(((((((((((.........((((((....))))))((((((.....))))))..((((.((((((..........)))))).)))).))))))))))).....)))))).)))))...)))))))...))).....(((((.....)))))...

###########################################################################################################################

>C17492345.1	is_MIRNA
	VAL:	489.11	MeanVal:	7364.37075033333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaac-caguauu---auggguacuugaccaaaaucgauucgguuu
            +++--|+++++++|||+++++-++++++-------+++++++++++
            +++---+++++++---+++++-++++++-----||+++++++++++
    REV:    uguauuguuauaaauuuaucuuugaauuaacuu--guuaagccaaa
                                 *********************	22:::42	18--38	>>C17492345.Lu0910.pre-miRNA:174.miRNA:947	uacuugaccaaaaucgauucg
                                    *********************	25:::45	21--41	>>C17492345.Lu0910.pre-miRNA:174.miRNA:948	uugaccaaaaucgauucgguu
                                     *********************	26:::46	22--42	>>C17492345.Lu0910.pre-miRNA:174.miRNA:949	ugaccaaaaucgauucgguuu
                               *********************	20:::40	16--36	>>C17492345.Lu0910.pre-miRNA:174.miRNA:950	gguacuugaccaaaaucgauu
                                  *********************	23:::43	19--39	>>C17492345.Lu0910.pre-miRNA:174.miRNA:951	acuugaccaaaaucgauucgg
                                *********************	21:::41	17--37	>>C17492345.Lu0910.pre-miRNA:174.miRNA:952	guacuugaccaaaaucgauuc
>>C17492345.Lu0910.pre-miRNA:174
	aucacaaccaguauuauggguacuugaccaaaaucgauucgguuuuuguuagaguacguguaaacauguaacccauuauucauggguauggguaggguacguauauuguaguauccgauccgaaaccgaauuguucaauuaaguuucuauuuaaauauuguuauguucagauuuguuauguauagaaua
	...(((..((((((((((((.((((((.......(((((((((((.........((((((....))))))((((((.....))))))..((((.((((((..........)))))).)))).))))))))))).....)))))).)))))...)))))))...))).......................

###########################################################################################################################

>C17498329.0	is_MIRNA
	VAL:	6.20	MeanVal:	26.1867783333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgauuggcgugccgacggcccuagcuucgcagucg
            +++-++++++++++++++-++++--+++-+++++++
            +++-++++++++++++++-++++--+++-+++++++
    REV:    ugccagccgcacggcugcgggggaagaaacgucagc
                          *********************	15:::35	15--35	>>C17498329.Lu0910.pre-miRNA:175.miRNA:953	gacggcccuagcuucgcaguc
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17498329.Lu0910.pre-miRNA:175.miRNA:954	cgacggcccuagcuucgcagu
                           *********************	16:::36	16--36	>>C17498329.Lu0910.pre-miRNA:175.miRNA:955	acggcccuagcuucgcagucg
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17498329.Lu0910.pre-miRNA:175.miRNA:956	ccgacggcccuagcuucgcag
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17498329.Lu0910.pre-miRNA:175.miRNA:957	gccgacggcccuagcuucgca
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17498329.Lu0910.pre-miRNA:175.miRNA:958	gugccgacggcccuagcuucg
>>C17498329.Lu0910.pre-miRNA:175
	aauuauaauaauaauuagaaaaauacacgauuggcgugccgacggcccuagcuucgcagucgauguuaaaucccgacugcaaagaagggggcgucggcacgccgaccguuucgaaaggccgucgguguucaaugacaacggcaaagguggagcggucggcaggccaacggucuugaacggcggucggcacc
	((((((....))))))..........(((.((((((((((((((.((((..(((.(((((((...........))))))).)))..)))).)))))))))))))).)))........(((((((.(((((((.(((...(((....((.((....)).))..)))....)))))))))).))).))))...

###########################################################################################################################

>C17506723.0	is_MIRNA
	VAL:	1.17	MeanVal:	10.3998231666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcggcgggagugagugugaugaagaggaa----aagagggag-----gccgaggaaguauggacc
            ++--++-++--++++++-++-++++++++-||||+++++++++|||||+++++-+++++-++--++
            ++-|++-++--++++++|++-++++++++-----+++++++++-----+++++-+++++|++--++
    REV:    cca-cgguccuacucac-cuccuucuucucuaacuucuuccucuguuacgguuacuucg-acaggg
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17506723.Lu0910.pre-miRNA:176.miRNA:959	agugagugugaugaagaggaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17506723.Lu0910.pre-miRNA:176.miRNA:960	gagugagugugaugaagagga
                      *********************	11:::31	11--30	>>C17506723.Lu0910.pre-miRNA:176.miRNA:961	gugagugugaugaagaggaa-
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17506723.Lu0910.pre-miRNA:176.miRNA:962	ggagugagugugaugaagagg
                       *********************	12:::32	12--30	>>C17506723.Lu0910.pre-miRNA:176.miRNA:963	ugagugugaugaagaggaa--
>>C17506723.Lu0910.pre-miRNA:176
	cagcagcugguugcugaggcggcgggagugagugugaugaagaggaaaagagggaggccgaggaaguauggaccagaugggacagcuucauuggcauugucuccuucuucaaucucuucuuccuccacucauccuggcaccauuacuccuaccacuacucagaaacguggcagaggccgcccaccuggcagugg
	((((((....)))))).((..((.((..((((((.((.((((((((.((((((((((((((.(((((.((..((....))..))))))).))))).....))))))))).....)))))))).))))))))..)).)).))..........(((((..((((....(((((....)))))....)))).)))))

###########################################################################################################################

>C17515617.0	is_MIRNA
	VAL:	22.78	MeanVal:	148.8954005	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugaaacaua-ccaaggugcacuaugaaa-augug
            +++---+++-|+++--+++++++++++++|+++++
            +++---+++--+++--+++++++++++++-+++++
    REV:    caccacgugaaggugguacgugauacuuuauacau
                         *********************	14:::34	13--32	>>C17515617.Lu0910.pre-miRNA:177.miRNA:964	aaggugcacuaugaaa-augu
                        *********************	13:::33	12--31	>>C17515617.Lu0910.pre-miRNA:177.miRNA:965	caaggugcacuaugaaa-aug
                       *********************	12:::32	11--30	>>C17515617.Lu0910.pre-miRNA:177.miRNA:966	ccaaggugcacuaugaaa-au
                          *********************	15:::35	14--33	>>C17515617.Lu0910.pre-miRNA:177.miRNA:967	aggugcacuaugaaa-augug
>>C17515617.Lu0910.pre-miRNA:177
	uucacgguugauagugaauggugaaagugaaacauaccaaggugcacuaugaaaaugugaagugcucuauaccaagauccaaggugcaucauacguauucgaugugcaucguaccauggugagcaguaacuggugaaagguguaaucgcaccauaccgagguacauauuucauagugcaugguggaagugcaccaca
	(((((.(((.......))).))))).(((...(((.(((..((((((((((((((((((...(((((...((((........((((((.(((.((....)))))))))))......)))))))))....((((((...(((((....))))).)))).)).))))).)))))))))))))..)))..)))...))).

###########################################################################################################################

>C17519853.0	is_MIRNA
	VAL:	12.16	MeanVal:	144.612125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucuuuuuccaaauuauggucguuuaugugaacgaga-cugaac
            +++++++++-----+++++--++++++++++++++---|++++++
            +++++++++----|+++++--++++++++++++++----++++++
    REV:    aaagaaaaauuuc-gauacaggcaaauauacuugcaacagacuug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17519853.Lu0910.pre-miRNA:178.miRNA:968	uuccaaauuauggucguuuau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17519853.Lu0910.pre-miRNA:178.miRNA:969	uuuccaaauuauggucguuua
                *********************	5:::25	5--25	>>C17519853.Lu0910.pre-miRNA:178.miRNA:970	uuuuuccaaauuauggucguu
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17519853.Lu0910.pre-miRNA:178.miRNA:971	uuuuccaaauuauggucguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17519853.Lu0910.pre-miRNA:178.miRNA:972	uucuuuuuccaaauuaugguc
                                   *********************	24:::44	24--43	>>C17519853.Lu0910.pre-miRNA:178.miRNA:973	uuuaugugaacgaga-cugaa
>>C17519853.Lu0910.pre-miRNA:178
	cuuuucaaagauaauaucauuagucuuucuuuuuccaaauuauggucguuuaugugaacgagacugaacuaauucacuuucaugugaacauauccuaaccuaguucccuauauuugaacuaguucagacaacguucauauaaacggacauagcuuuaaaaagaaaagguuuuaacacucagaaacccguguauaagua
	..............((((((.....(((((((((.....(((((..((((((((((((((...((((((...(((((......)))))............((((((.........))))))))))))....))))))))))))))..)))))....))))))))).((((((........)))))).))).)))....

###########################################################################################################################

>C17519853.1	is_MIRNA
	VAL:	12.16	MeanVal:	144.612125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucuuuuuccaaauuauggucguuuaugugaacgaga-cugaac
            +++++++++-----+++++--++++++++++++++---|++++++
            +++++++++----|+++++--++++++++++++++----++++++
    REV:    aaagaaaaauuuc-gauacaggcaaauauacuugcaacagacuug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17519853.Lu0910.pre-miRNA:179.miRNA:974	uuccaaauuauggucguuuau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17519853.Lu0910.pre-miRNA:179.miRNA:975	uuuccaaauuauggucguuua
                *********************	5:::25	5--25	>>C17519853.Lu0910.pre-miRNA:179.miRNA:976	uuuuuccaaauuauggucguu
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17519853.Lu0910.pre-miRNA:179.miRNA:977	uuuuccaaauuauggucguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17519853.Lu0910.pre-miRNA:179.miRNA:978	uucuuuuuccaaauuaugguc
                                   *********************	24:::44	24--43	>>C17519853.Lu0910.pre-miRNA:179.miRNA:979	uuuaugugaacgaga-cugaa
>>C17519853.Lu0910.pre-miRNA:179
	cuuuucaaagauaauaucauuagucuuucuuuuuccaaauuauggucguuuaugugaacgagacugaacuaauucacuuucaugugaacauauccuaaccuaguucccuauauuugaacuaguucagacaacguucauauaaacggacauagcuuuaaaaagaaaagguuuuaacacucagaaacccguguauaagua
	.........................(((((((((.....(((((..((((((((((((((...((((((...(((((......)))))............((((((.........))))))))))))....))))))))))))))..)))))....))))))))).((((((........))))))............

###########################################################################################################################

>C17519853.2	is_MIRNA
	VAL:	32.32	MeanVal:	329.424069333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucuuuuuccaaa-uuauggucguuuaugugaacgaga-cugaac
            +++++++++--+++|+++++--++++++++++++++---|++++++
            +++++++++||+++-+++++--++++++++++++++----++++++
    REV:    aaagaaaaa--uuucgauacaggcaaauauacuugcaacagacuug
                                    *********************	25:::45	24--43	>>C17519853.Lu0910.pre-miRNA:180.miRNA:980	uuuaugugaacgaga-cugaa
                            *********************	17:::37	16--36	>>C17519853.Lu0910.pre-miRNA:180.miRNA:981	uauggucguuuaugugaacga
                                     *********************	26:::46	25--44	>>C17519853.Lu0910.pre-miRNA:180.miRNA:982	uuaugugaacgaga-cugaac
                                   *********************	24:::44	23--42	>>C17519853.Lu0910.pre-miRNA:180.miRNA:983	guuuaugugaacgaga-cuga
                           *********************	16:::36	15--35	>>C17519853.Lu0910.pre-miRNA:180.miRNA:984	uuauggucguuuaugugaacg
                                  *********************	23:::43	22--41	>>C17519853.Lu0910.pre-miRNA:180.miRNA:985	cguuuaugugaacgaga-cug
>>C17519853.Lu0910.pre-miRNA:180
	cuuuucaaagauaauaucauuagucuuucuuuuuccaaauuauggucguuuaugugaacgagacugaacuaauucacuuucaugugaacauauccuaaccuaguucccuauauuugaacuaguucagacaacguucauauaaacggacauagcuuuaaaaagaaaagguuuuaacacucagaaacccguguauaagua
	..............((((((.....(((((((((..((((((((..((((((((((((((...((((((...(((((......)))))............((((((.........))))))))))))....))))))))))))))..))))).)))))))))))).((((((........)))))).))).)))....

###########################################################################################################################

>C17522573.0	is_MIRNA
	VAL:	57.52	MeanVal:	1297.23275616667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggacc--gaggccuuccgaaaucuaaauuucggaag
            +++---||+++++++--++++++-++--+++++++++
            +++-----+++++++--++++++-++--+++++++++
    REV:    cccaaaucuuccggagagcuuuaaauccaaagccuuc
                            *********************	17:::37	15--35	>>C17522573.Lu0910.pre-miRNA:181.miRNA:986	ccgaaaucuaaauuucggaag
                           *********************	16:::36	14--34	>>C17522573.Lu0910.pre-miRNA:181.miRNA:987	uccgaaaucuaaauuucggaa
                          *********************	15:::35	13--33	>>C17522573.Lu0910.pre-miRNA:181.miRNA:988	uuccgaaaucuaaauuucgga
                     *********************	10:::30	8--28	>>C17522573.Lu0910.pre-miRNA:181.miRNA:989	aggccuuccgaaaucuaaauu
                         *********************	14:::34	12--32	>>C17522573.Lu0910.pre-miRNA:181.miRNA:990	cuuccgaaaucuaaauuucgg
                      *********************	11:::31	9--29	>>C17522573.Lu0910.pre-miRNA:181.miRNA:991	ggccuuccgaaaucuaaauuu
>>C17522573.Lu0910.pre-miRNA:181
	auuucggaagggaccgaggccuuccgaaaucuaaauuucggaagggaccgagaccgucugauaccuaaauuucggaagaaaccgagggcuuccgaaaccuaaauuucgagaggccuucuaaacccaaaauuucgggagacccgaagccuaaauuucguaaggggccgaagccuaaauuucggaaggucuuccgauaccu
	.....((..(((...(((((((..((((((.((..(((((((((.(((.......))).....(((...((((....))))...))).)))))))))..)).))))))..))))))).....)))......((((((((((.....((.((((((......((((....)))))))))).))..))))))))))..)).

###########################################################################################################################

>C17524651.0	is_MIRNA
	VAL:	5.56	MeanVal:	55.6370666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggacgaauccaaagggcaggua--aaaaacaagu-agcuaaaga
            +++++-+++++---++++++--||++++++++++|+++++--++
            +++++-+++++-||++++++----++++++++++-+++++--++
    REV:    cuuguauaggug--uuguccuugguuuuuguucguucgauggcu
                                   *********************	24:::44	23--41	>>C17524651.Lu0910.pre-miRNA:182.miRNA:992	-aaaaacaagu-agcuaaaga
                               *********************	20:::40	20--37	>>C17524651.Lu0910.pre-miRNA:182.miRNA:993	gua--aaaaacaagu-agcua
                                *********************	21:::41	21--38	>>C17524651.Lu0910.pre-miRNA:182.miRNA:994	ua--aaaaacaagu-agcuaa
                             *********************	18:::38	18--35	>>C17524651.Lu0910.pre-miRNA:182.miRNA:995	aggua--aaaaacaagu-agc
                            *********************	17:::37	17--34	>>C17524651.Lu0910.pre-miRNA:182.miRNA:996	caggua--aaaaacaagu-ag
                              *********************	19:::39	19--36	>>C17524651.Lu0910.pre-miRNA:182.miRNA:997	ggua--aaaaacaagu-agcu
>>C17524651.Lu0910.pre-miRNA:182
	aggucuuuguaugaucaggaugugcuugcugaagacacuauucuucauugguuccgcaaggggacgaauccaaagggcagguaaaaaacaaguagcuaaagaguggauagaaagaaagucgguagcuugcuuguuuuugguuccuguuguggauauguucuuaaaccaagguuguuguuguugcaggcaaacauuuguga
	.((((.......)))).((((((((((((.(((((......))))).((((((((....))(((((.(((((...((((((..(((((((((((((((..((................))..))))).))))))))))....)))))).))))).)))))...)))))).............))))))..))))))....

###########################################################################################################################

>C17525723.0	is_MIRNA
	VAL:	74.39	MeanVal:	721.878513	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauucauuaugaauaguaagcuau------aauaauaaagc
            +++++++-+++++++++-+++++-||||||+++++-+++++
            +++++++-+++++++++-+++++-------+++++-+++++
    REV:    auaaguauuacuugucacuugguucaauucuuauuuuuucg
               *********************	4:::24	4--24	>>C17525723.Lu0910.pre-miRNA:183.miRNA:998	ucauuaugaauaguaagcuau
              *********************	3:::23	3--23	>>C17525723.Lu0910.pre-miRNA:183.miRNA:999	uucauuaugaauaguaagcua
             *********************	2:::22	2--22	>>C17525723.Lu0910.pre-miRNA:183.miRNA:1000	auucauuaugaauaguaagcu
                *********************	5:::25	5--24	>>C17525723.Lu0910.pre-miRNA:183.miRNA:1001	cauuaugaauaguaagcuau-
>>C17525723.Lu0910.pre-miRNA:183
	aauagaaacuaacuaaucaucacauuauagcaucaaaguagaaaaaacucauuaaaaaccaaccaguaguguuuggcaggaacuugcuuugcuauucauuaugaauaguaagcuauaauaauaaagcugugcuuuuuuauucuuaacuugguucacuguucauuaugaauaauaugcuguaguaauaaagcugugauuuu
	..................((((((((((((((((((((((((......))........((..((((......))))..))....))))))).(((((((.(((((((((.(((((.(((((.(((((...))))).))))).......))))).))))))))).)))))))..))))))))).........))))))...

###########################################################################################################################

>C17530747.0	is_MIRNA
	VAL:	1.53	MeanVal:	13.1497271666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auggaa-gugcacc-----auauugua-gugcacgaugcauagugaauagug
            +++++-|+++++++|||||++++++++|+++++--++++++++++-++--++
            +++++--+++++++-----++++++++-+++++--++++++++++-++--++
    REV:    uaccugguacguggaaucauguaacgugcacguuauacgugucauauagaac
                                        *********************	29:::49	22--42	>>C17530747.Lu0910.pre-miRNA:184.miRNA:1002	gugcacgaugcauagugaaua
                                 *********************	22:::42	16--35	>>C17530747.Lu0910.pre-miRNA:184.miRNA:1003	auugua-gugcacgaugcaua
                               *********************	20:::40	14--33	>>C17530747.Lu0910.pre-miRNA:184.miRNA:1004	auauugua-gugcacgaugca
                                         *********************	30:::50	23--43	>>C17530747.Lu0910.pre-miRNA:184.miRNA:1005	ugcacgaugcauagugaauag
                                          *********************	31:::51	24--44	>>C17530747.Lu0910.pre-miRNA:184.miRNA:1006	gcacgaugcauagugaauagu
                                           *********************	32:::52	25--45	>>C17530747.Lu0910.pre-miRNA:184.miRNA:1007	cacgaugcauagugaauagug
>>C17530747.Lu0910.pre-miRNA:184
	ugcaaugugcaugauggaagugcaccauauuguagugcacgaugcauagugaauaguggaacaucaucauauuaaugucuuugguucauaguggaugugcaccuuacuaaguguaaagggcaagguggaugguggauguacacaauagcaagauauacugugcauauugcacgugcaauguacuaaggugcaugguccauag
	(((.....)))..(((((.((((((((((((((((((((..((((((((((.((..((((((.....(((....)))......))))...(((.((((.((((...(((..(((.....)))...)))..)))).)))).))).....))..)).))))))))))..))))).)))))))).....)))))))..)))))..

###########################################################################################################################

>C17539103.0	is_MIRNA
	VAL:	14.69	MeanVal:	105.211904	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagcagaugguguugacau-uauauccaucuccaugg
            +++++++-++++--+++--|+++++++-+++++++++
            +++++++-++++-|+++---+++++++-+++++++++
    REV:    gucgucuccuacu-cugaucauaugggaagagguauc
               *********************	4:::24	4--23	>>C17539103.Lu0910.pre-miRNA:185.miRNA:1008	cagaugguguugacau-uaua
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17539103.Lu0910.pre-miRNA:185.miRNA:1009	gacau-uauauccaucuccau
             *********************	2:::22	2--21	>>C17539103.Lu0910.pre-miRNA:185.miRNA:1010	agcagaugguguugacau-ua
                *********************	5:::25	5--24	>>C17539103.Lu0910.pre-miRNA:185.miRNA:1011	agaugguguugacau-uauau
              *********************	3:::23	3--22	>>C17539103.Lu0910.pre-miRNA:185.miRNA:1012	gcagaugguguugacau-uau
                      *********************	11:::31	11--30	>>C17539103.Lu0910.pre-miRNA:185.miRNA:1013	uguugacau-uauauccaucu
>>C17539103.Lu0910.pre-miRNA:185
	gcuguagcagaugguguugacauuauauccaucuccaugggauucgaugguguaccguuguaucaagauccuauagcuauagccucauuuggugcuauggagaaggguauacuagucucauccucugcuggaaauuugggaccacggguuggucucuugcauaaugguauccccuggguacugacuguagcugcuggcaccauug
	((..(((((((.((((..(((..(((((((.((((((((((((.((((((....)))))).))).................(((......))).))))))))).)))))))...))).)))).))))))).......(((((((.....)))))))..)).(((((((..((..(((.(((.....))).)))..)).)))))))

###########################################################################################################################

>C17543729.0	is_MIRNA
	VAL:	238.53	MeanVal:	2695.7967215	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuugucuggguggucugaccggacggaacacauguccgucc
            +++++++++++++++++++++++++++++++--+++-++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++--+++-++++
    REV:    aggcaggcccaccagacuggucugccuuguggucagacagg
                             *********************	18:::38	18--38	>>C17543729.Lu0910.pre-miRNA:186.miRNA:1014	accggacggaacacauguccg
                            *********************	17:::37	17--37	>>C17543729.Lu0910.pre-miRNA:186.miRNA:1015	gaccggacggaacacaugucc
                               *********************	20:::40	20--40	>>C17543729.Lu0910.pre-miRNA:186.miRNA:1016	cggacggaacacauguccguc
                              *********************	19:::39	19--39	>>C17543729.Lu0910.pre-miRNA:186.miRNA:1017	ccggacggaacacauguccgu
                                *********************	21:::41	21--41	>>C17543729.Lu0910.pre-miRNA:186.miRNA:1018	ggacggaacacauguccgucc
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17543729.Lu0910.pre-miRNA:186.miRNA:1019	guggucugaccggacggaaca
>>C17543729.Lu0910.pre-miRNA:186
	aacgaaauuaagagauuuaauuaaauuuugaaauaaaauuuuaaaaaaaaauggacaaaccaaaccggacggaccgguuuugauccgaucagacagcccagacggaccaaauuuuugucuggguggucugaccggacggaacacauguccguccgccaaacagauaggacagacugguguuccgucuggucagaccacccggacgga
	.....(((((((...)))))))...(((((((((...))))))))).....(((.......(((((((.....)))))))...((((.((..........)))))))))....(((((((((((((((((((((((((((((((..(((.((((............)))).)))..)))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>C17543729.1	is_MIRNA
	VAL:	238.53	MeanVal:	2695.7967215	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuugucuggguggucugaccggacggaacacauguccgucc
            +++++++++++++++++++++++++++++++--+++-++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++--+++-++++
    REV:    aggcaggcccaccagacuggucugccuuguggucagacagg
                             *********************	18:::38	18--38	>>C17543729.Lu0910.pre-miRNA:187.miRNA:1020	accggacggaacacauguccg
                            *********************	17:::37	17--37	>>C17543729.Lu0910.pre-miRNA:187.miRNA:1021	gaccggacggaacacaugucc
                               *********************	20:::40	20--40	>>C17543729.Lu0910.pre-miRNA:187.miRNA:1022	cggacggaacacauguccguc
                              *********************	19:::39	19--39	>>C17543729.Lu0910.pre-miRNA:187.miRNA:1023	ccggacggaacacauguccgu
                                *********************	21:::41	21--41	>>C17543729.Lu0910.pre-miRNA:187.miRNA:1024	ggacggaacacauguccgucc
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17543729.Lu0910.pre-miRNA:187.miRNA:1025	guggucugaccggacggaaca
>>C17543729.Lu0910.pre-miRNA:187
	aacgaaauuaagagauuuaauuaaauuuugaaauaaaauuuuaaaaaaaaauggacaaaccaaaccggacggaccgguuuugauccgaucagacagcccagacggaccaaauuuuugucuggguggucugaccggacggaacacauguccguccgccaaacagauaggacagacugguguuccgucuggucagaccacccggacgga
	.........................(((((((((...))))))))).....(((.......(((((((.....)))))))...((((.((..........)))))))))....(((((((((((((((((((((((((((((((..(((.((((............)))).)))..)))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>C17543729.2	is_MIRNA
	VAL:	238.53	MeanVal:	2695.7967215	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuugucuggguggucugaccggacggaacacauguccgucc
            +++++++++++++++++++++++++++++++--+++-++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++--+++-++++
    REV:    aggcaggcccaccagacuggucugccuuguggucagacagg
                             *********************	18:::38	18--38	>>C17543729.Lu0910.pre-miRNA:188.miRNA:1026	accggacggaacacauguccg
                            *********************	17:::37	17--37	>>C17543729.Lu0910.pre-miRNA:188.miRNA:1027	gaccggacggaacacaugucc
                               *********************	20:::40	20--40	>>C17543729.Lu0910.pre-miRNA:188.miRNA:1028	cggacggaacacauguccguc
                              *********************	19:::39	19--39	>>C17543729.Lu0910.pre-miRNA:188.miRNA:1029	ccggacggaacacauguccgu
                                *********************	21:::41	21--41	>>C17543729.Lu0910.pre-miRNA:188.miRNA:1030	ggacggaacacauguccgucc
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17543729.Lu0910.pre-miRNA:188.miRNA:1031	guggucugaccggacggaaca
>>C17543729.Lu0910.pre-miRNA:188
	aacgaaauuaagagauuuaauuaaauuuugaaauaaaauuuuaaaaaaaaauggacaaaccaaaccggacggaccgguuuugauccgaucagacagcccagacggaccaaauuuuugucuggguggucugaccggacggaacacauguccguccgccaaacagauaggacagacugguguuccgucuggucagaccacccggacgga
	.....(((((((...)))))))...(((((((((...))))))))).....(((.....))).(((((.....)))))((((.((((.((..........)))))).))))..(((((((((((((((((((((((((((((((..(((.((((............)))).)))..)))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>C17551311.0	is_MIRNA
	VAL:	0.94	MeanVal:	7.783504	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaaau-------------uuauuuuuu--guaugaucauguagaa-cau-----ugugauuucuau
            +++++++|||||||||||||+++++++++||+++++------+++++|++-|||||++++-+++++++
            +++++++-------------+++++++++--+++++-----|+++++-++------++++|+++++++
    REV:    cuguuuauuucuuuucauauaauaagaaguucauaugauua-aucuuaguuaauuuacac-gaagaua
                                *********************	21:::41	8--26	>>C17551311.Lu0910.pre-miRNA:189.miRNA:1032	uuauuuuuu--guaugaucau
                                          *********************	31:::51	17--35	>>C17551311.Lu0910.pre-miRNA:189.miRNA:1033	-guaugaucauguagaa-cau
                                      *********************	27:::47	14--32	>>C17551311.Lu0910.pre-miRNA:189.miRNA:1034	uuu--guaugaucauguagaa
                                           *********************	32:::52	17--35	>>C17551311.Lu0910.pre-miRNA:189.miRNA:1035	guaugaucauguagaa-cau-
                               *********************	20:::40	8--25	>>C17551311.Lu0910.pre-miRNA:189.miRNA:1036	-uuauuuuuu--guaugauca
                                         *********************	30:::50	17--34	>>C17551311.Lu0910.pre-miRNA:189.miRNA:1037	--guaugaucauguagaa-ca
>>C17551311.Lu0910.pre-miRNA:189
	gacauaaauauuugucucuuauauauacuuuuagaggcaaucaauauuccauuuguugaggcaaauuuauuuuuuguaugaucauguagaacauugugauuucuauuauuuuucauagaagcacauuuaauugauucuaauuaguauacuugaagaauaauauacuuuucuuuauuugucaaaaaaugccauugggaagcugauaaaaua
	((((........)))).....(((...((((..((((((.((((((.......))))))(((((((((((((((((((((......(((((((.((((.(((((((........)))))))))))......)).))))).....)))))..))))))))).............)))))))......)))).))..))))...))).....

###########################################################################################################################

>C17553353.0	is_MIRNA
	VAL:	19.16	MeanVal:	266.657172833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaguuuauaaauuguuguucgcacugauaagaagaacaaua---aucuc---ag-gcga
            ++++--++-++++++++++++++++++++-++++++-++---|||++++-|||++|++++
            ++++--++|++++++++++++++++++++-++++++-++------++++----++-++++
    REV:    ccuugcau-uuuaacaacaagcgugauugguuuucucguauuuuauagaaauaucucguu
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17553353.Lu0910.pre-miRNA:190.miRNA:1038	uuauaaauuguuguucgcacu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17553353.Lu0910.pre-miRNA:190.miRNA:1039	auaaauuguuguucgcacuga
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17553353.Lu0910.pre-miRNA:190.miRNA:1040	uauaaauuguuguucgcacug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17553353.Lu0910.pre-miRNA:190.miRNA:1041	uuuauaaauuguuguucgcac
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17553353.Lu0910.pre-miRNA:190.miRNA:1042	aauuguuguucgcacugauaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17553353.Lu0910.pre-miRNA:190.miRNA:1043	aaauuguuguucgcacugaua
>>C17553353.Lu0910.pre-miRNA:190
	gugaggacggaccuuuaccuuaugcaugaugguuuauaauuauuugaauuauccacacaauauugcugaaaguuuuagaugauagauggaguuuauaaauuguuguucgcacugauaagaagaacaauaaucucaggcgauugaucauuugcucuauaaagauauuuuaugcucuuuugguuagugcgaacaacaauuuuacguuccuuua
	((((((......)))))).........(((((((((........))))))))).......(((((((((.....)))).)))))...((((..((.((((((((((((((((((((.((((((.((...((((.((((((........)))).))....))))......)).)))))).))))))))))))))))))))))..))))....

###########################################################################################################################

>C17564431.0	is_MIRNA
	VAL:	35.75	MeanVal:	431.256928666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaagauuauucaaucag--guaac-cuuugcuuguaucagauuaaaaugacucucu
            +++++++++--+++++----||++++-|+++++--+++-+++++++---++++--++++
            +++++++++--+++++------++++--+++++-|+++-+++++++-||++++--++++
    REV:    ccucuucuaucaaguuuuacuacguuuagaaacc-auaaagucuaaa--uacuuggagg
              *********************	3:::23	3--21	>>C17564431.Lu0910.pre-miRNA:191.miRNA:1044	agaagauuauucaaucag--g
             *********************	2:::22	2--20	>>C17564431.Lu0910.pre-miRNA:191.miRNA:1045	gagaagauuauucaaucag--
                 *********************	6:::26	6--24	>>C17564431.Lu0910.pre-miRNA:191.miRNA:1046	agauuauucaaucag--guaa
                *********************	5:::25	5--23	>>C17564431.Lu0910.pre-miRNA:191.miRNA:1047	aagauuauucaaucag--gua
                  *********************	7:::27	7--25	>>C17564431.Lu0910.pre-miRNA:191.miRNA:1048	gauuauucaaucag--guaac
               *********************	4:::24	4--22	>>C17564431.Lu0910.pre-miRNA:191.miRNA:1049	gaagauuauucaaucag--gu
>>C17564431.Lu0910.pre-miRNA:191
	ugugagggaaggagauagcucugcccucacggcaaaccauagcgagacaaaggagaagauuauucaaucagguaaccuuugcuuguaucagauuaaaaugacucucuggcaggagguucauaaaucugaaauaccaaagauuugcaucauuuugaacuaucuucuccaaucagguaaacucuguauaugauuuugcagaggaccuaacaaaagga
	.(((((((..((((....)))).)))))))......((.............(((((((((..(((((....((((.(((((..(((.(((((((...((((..((((....))))..)))).))))))).))).)))))..))))......)))))..)))))))))....((((...(((((((........))))))).)))).......)).

###########################################################################################################################

>C17571743.0	is_MIRNA
	VAL:	1.17	MeanVal:	23.877585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauaccauagugcauggugaauaguaaacugcccaacugccucauacuaauuug
            ++++++++++++++++++++-+++++------------+++-++++-++++++++
            ++++++++++++++++++++-+++++------------+++-++++-++++++++
    REV:    ggugugguauuaugugccacauaucacuuaccaacuucacgaaguacgauuagac
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C17571743.Lu0910.pre-miRNA:192.miRNA:1050	aaacugcccaacugccucaua
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C17571743.Lu0910.pre-miRNA:192.miRNA:1051	auaguaaacugcccaacugcc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>C17571743.Lu0910.pre-miRNA:192.miRNA:1052	uaguaaacugcccaacugccu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C17571743.Lu0910.pre-miRNA:192.miRNA:1053	uaaacugcccaacugccucau
                                         *********************	30:::50	30--50	>>C17571743.Lu0910.pre-miRNA:192.miRNA:1054	cugcccaacugccucauacua
                                           *********************	32:::52	32--52	>>C17571743.Lu0910.pre-miRNA:192.miRNA:1055	gcccaacugccucauacuaau
>>C17571743.Lu0910.pre-miRNA:192
	gcaccauaccauagugcauggugaauaguaaacugcccaacugccucauacuaauuugaaaagugcauaguugacuaugcacauuaguauagugcaauuccacuacacacuaugcagauuagcaugaagcacuucaaccauucacuauacaccguguauuaugguguggguuacuuucaucaugcaccaugcaccgugcaccuugguucgguggcagu
	...((((((((((((((((((((.(((((............(((.((((.((((((((....((((((((....))))))))....((.(((((......))))).))......)))))))).)))).)))............))))).))))))))))))))))))))((((((.(((...(((((........)))))...)))...))))))...

###########################################################################################################################

>C17575975.0	is_MIRNA
	VAL:	2.09	MeanVal:	26.243305	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaaccauuaggacac-uaauuaggugugguaauuauauuagaacu----------ggca
            ++++++++++++++++|+++---++-++--++++-++++++++-++||||||||||++++
            ++++++++++++++++-+++--|++-++--++++-++++++++-++----------++++
    REV:    gauuggugauccugugcauuuc-ccucaggauuacuauaaucuagacuuuucccuuccgu
                                     *********************	26:::46	25--45	>>C17575975.Lu0910.pre-miRNA:193.miRNA:1056	ugugguaauuauauuagaacu
                                   *********************	24:::44	23--43	>>C17575975.Lu0910.pre-miRNA:193.miRNA:1057	ggugugguaauuauauuagaa
                                    *********************	25:::45	24--44	>>C17575975.Lu0910.pre-miRNA:193.miRNA:1058	gugugguaauuauauuagaac
                                  *********************	23:::43	22--42	>>C17575975.Lu0910.pre-miRNA:193.miRNA:1059	aggugugguaauuauauuaga
             *********************	2:::22	2--21	>>C17575975.Lu0910.pre-miRNA:193.miRNA:1060	uaaccauuaggacac-uaauu
                              *********************	19:::39	18--38	>>C17575975.Lu0910.pre-miRNA:193.miRNA:1061	aauuaggugugguaauuauau
>>C17575975.Lu0910.pre-miRNA:193
	uccuaaccauuaggacacuaauuaggugugguaauuauauuagaacuggcaucacugccuucccuuuucagaucuaauaucauuaggacucccuuuacguguccuagugguuaguuacgacacuuuuaucaaccauuagauguuaggaacaugauccaauggcccagauuuugauacgacauuugugagugucauuucaagauuuaugagugagccuagc
	..(((((((((((((((((((...((.((..((((.((((((((.((((((....))))..........)).)))))))).))))..)).))..))).))))))))))))))))......(((((.......(((((.(((............))).)))))...(((((((((...((((((....))))))...)))))))))..)))))........

###########################################################################################################################

>C17577719.0	is_MIRNA
	VAL:	89.92	MeanVal:	1344.6785	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caaauggggaggu--auguacuuaaaguuucaugucauuuacaaacaauaguaaaauaug
            ++++++--+++--||+++++-+++-++++----+++-++++++--++++++++++-++++
            ++++++--+++----+++++-+++-++++--||+++-++++++--++++++++++-++++
    REV:    guuuacuacuuaauuuacguaaaucuuaacu--cagcaaguguagguuaucguuuaguau
                              *********************	19:::39	17--37	>>C17577719.Lu0910.pre-miRNA:194.miRNA:1062	uacuuaaaguuucaugucauu
                               *********************	20:::40	18--38	>>C17577719.Lu0910.pre-miRNA:194.miRNA:1063	acuuaaaguuucaugucauuu
                                *********************	21:::41	19--39	>>C17577719.Lu0910.pre-miRNA:194.miRNA:1064	cuuaaaguuucaugucauuua
                                              *********************	35:::55	33--53	>>C17577719.Lu0910.pre-miRNA:194.miRNA:1065	ucauuuacaaacaauaguaaa
                             *********************	18:::38	16--36	>>C17577719.Lu0910.pre-miRNA:194.miRNA:1066	guacuuaaaguuucaugucau
                            *********************	17:::37	15--35	>>C17577719.Lu0910.pre-miRNA:194.miRNA:1067	uguacuuaaaguuucauguca
                             *********************	18:::38	16--36	>>C17577719.Lu0910.pre-miRNA:194.miRNA:1068	guacuuaaaguuucaugucau
                               *********************	20:::40	18--38	>>C17577719.Lu0910.pre-miRNA:194.miRNA:1069	acuuaaaguuucaugucauuu
                              *********************	19:::39	17--37	>>C17577719.Lu0910.pre-miRNA:194.miRNA:1070	uacuuaaaguuucaugucauu
                                *********************	21:::41	19--39	>>C17577719.Lu0910.pre-miRNA:194.miRNA:1071	cuuaaaguuucaugucauuua
>C17577719.0	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	7.73312	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaacugauggagucgaaaugcuuaggguuaggaugccaug
            +++++++-------+++++++++++----+++-++++-++++
            +++++++--|||||+++++++++++--||+++-++++-++++
    REV:    cuguugaag-----aguuuuacgaacg--aguguuacaguac
                              *********************	19:::39	19--39	>>C17577719.Lu0910.pre-miRNA:195.miRNA:1072	aaugcuuaggguuaggaugcc
                               *********************	20:::40	20--40	>>C17577719.Lu0910.pre-miRNA:195.miRNA:1073	augcuuaggguuaggaugcca
                                *********************	21:::41	21--41	>>C17577719.Lu0910.pre-miRNA:195.miRNA:1074	ugcuuaggguuaggaugccau
                                              *********************	35:::55	35--55	>>C17577719.Lu0910.pre-miRNA:195.miRNA:1075	augccaug
                             *********************	18:::38	18--38	>>C17577719.Lu0910.pre-miRNA:195.miRNA:1076	aaaugcuuaggguuaggaugc
                            *********************	17:::37	17--37	>>C17577719.Lu0910.pre-miRNA:195.miRNA:1077	gaaaugcuuaggguuaggaug
                             *********************	18:::38	18--38	>>C17577719.Lu0910.pre-miRNA:195.miRNA:1078	aaaugcuuaggguuaggaugc
                               *********************	20:::40	20--40	>>C17577719.Lu0910.pre-miRNA:195.miRNA:1079	augcuuaggguuaggaugcca
                              *********************	19:::39	19--39	>>C17577719.Lu0910.pre-miRNA:195.miRNA:1080	aaugcuuaggguuaggaugcc
                                *********************	21:::41	21--41	>>C17577719.Lu0910.pre-miRNA:195.miRNA:1081	ugcuuaggguuaggaugccau
>>C17577719.Lu0910.pre-miRNA:195
	gcugacaaauggggagguauguacuuaaaguuucaugucauuuacaaacaauaguaaaauauguacuaugauuugcuauuggaugugaacgacucaauucuaaaugcauuuaauucaucauuugacaggcaacugauggagucgaaaugcuuaggguuaggaugccauggggacaugacauugugagcaagcauuuugagaaguugucaagguuaaggua
	(((..((((((..(((..(((((.(((.((((....(((.((((((..((((((((((.((((...)))).))))))))))..)))))).)))..)))).))).)))))....)))..))))))...(((((((.......(((((((((((....(((.((((.((((....)))).)))).)))..)))))))))))..)))))))........))).

###########################################################################################################################

>C17592947.0	is_MIRNA
	VAL:	3.39	MeanVal:	42.41	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauguuggc--agugcaucauucuaauacgggcagugcaa---ggugauggug
            +++-++++-||+++++++----++++++-++++++++++-|||+++-++++++
            +++-++++---+++++++--||++++++-++++++++++----+++|++++++
    REV:    uuggaaccauaucacguaac--gguuauucuugucacguggagcca-ugccac
                    *********************	9:::29	9--27	>>C17592947.Lu0910.pre-miRNA:196.miRNA:1082	c--agugcaucauucuaauac
                   *********************	8:::28	8--26	>>C17592947.Lu0910.pre-miRNA:196.miRNA:1083	gc--agugcaucauucuaaua
                       *********************	12:::32	10--30	>>C17592947.Lu0910.pre-miRNA:196.miRNA:1084	agugcaucauucuaauacggg
                            *********************	17:::37	15--35	>>C17592947.Lu0910.pre-miRNA:196.miRNA:1085	aucauucuaauacgggcagug
                         *********************	14:::34	12--32	>>C17592947.Lu0910.pre-miRNA:196.miRNA:1086	ugcaucauucuaauacgggca
                           *********************	16:::36	14--34	>>C17592947.Lu0910.pre-miRNA:196.miRNA:1087	caucauucuaauacgggcagu
>>C17592947.Lu0910.pre-miRNA:196
	gugcauagggcaugguggagugcaucauacaaaggugcacaauagauagugaaaauguuaauguacuaauguguagcaugcaugggucauggcggaagugcaucguaccaagguguacgguaaauguuggcagugcaucauucuaauacgggcagugcaaggugaugguggaagugcaccguaccgaggugcacuguucuuauuggcaaugcacuauaccaagguuc
	((((((..((.((((((..(((((((.......)))))))....(((.(((...((((((...(((....))))))))).)))..)))...((....)).)))))).))...))))))....(((.((((.(((((((....((((((.((((((((((.(((.((((((......)))))))))....)))))))))).))))))..)))))))...)))).))).

###########################################################################################################################

>C17597449.0	is_MIRNA
	VAL:	31.01	MeanVal:	349.074861666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaguugcacugugcauauu-guaa-augcac-uguacca
            +++---+++++++++++++++|+++-|+++++-|+++++++
            +++---+++++++++++++++-+++--+++++--+++++++
    REV:    ggugauacgugauacguauaaucauaguacgucaacguggu
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17597449.Lu0910.pre-miRNA:197.miRNA:1088	uugcacugugcauauu-guaa
                *********************	5:::25	5--24	>>C17597449.Lu0910.pre-miRNA:197.miRNA:1089	guugcacugugcauauu-gua
                     *********************	10:::30	10--28	>>C17597449.Lu0910.pre-miRNA:197.miRNA:1090	acugugcauauu-guaa-aug
                       *********************	12:::32	12--30	>>C17597449.Lu0910.pre-miRNA:197.miRNA:1091	ugugcauauu-guaa-augca
                    *********************	9:::29	9--27	>>C17597449.Lu0910.pre-miRNA:197.miRNA:1092	cacugugcauauu-guaa-au
              *********************	3:::23	3--22	>>C17597449.Lu0910.pre-miRNA:197.miRNA:1093	aaguugcacugugcauauu-g
>>C17597449.Lu0910.pre-miRNA:197
	gcaccauaccaaguugcacugugcauauuguaaaugcacuguaccaagguccaugguggaaguacaaaauaccaagguguaauguguauaguggaacugguuuguaacaaugugcaaggugcauggugaaaguacauugugcauggugaaagugcacuauaucauagugcaugguguuuugugaauggugcaacugcaugauacuaauaugcauagugcauaguggaag
	........(((...((((((((((((((((((.(((((.(((((((...(((.....)))..((((((((((((...((((.(((((((((((..(((...(((((......))))).(((((..(((......)))..)))))......))).))))))).)))).))))))))))))))))..)))))))..)))))..))).)))))))))))))))...)))...

###########################################################################################################################

>C17610015.0	is_MIRNA
	VAL:	2.63	MeanVal:	17.0979136666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcauggugaaugauggaac--ugcaucauaguaaugcacauguugcauaguggac
            +++++-+++-----++++++||+++++-------++++++---++++++++++-++
            +++++-+++-----++++++--+++++-------++++++-||++++++++++-++
    REV:    acgugguacaucgaaccuugcuacgugaaacugguacgugg--aacgugucacgug
                                       *********************	28:::48	26--46	>>C17610015.Lu0910.pre-miRNA:198.miRNA:1094	cauaguaaugcacauguugca
                          *********************	15:::35	15--33	>>C17610015.Lu0910.pre-miRNA:198.miRNA:1095	uggaac--ugcaucauaguaa
                            *********************	17:::37	17--35	>>C17610015.Lu0910.pre-miRNA:198.miRNA:1096	gaac--ugcaucauaguaaug
                           *********************	16:::36	16--34	>>C17610015.Lu0910.pre-miRNA:198.miRNA:1097	ggaac--ugcaucauaguaau
                                     *********************	26:::46	24--44	>>C17610015.Lu0910.pre-miRNA:198.miRNA:1098	aucauaguaaugcacauguug
                                 *********************	22:::42	21--40	>>C17610015.Lu0910.pre-miRNA:198.miRNA:1099	-ugcaucauaguaaugcacau
>>C17610015.Lu0910.pre-miRNA:198
	gugcauggugaaugauggaacugcaucauaguaaugcacauguugcauaguggacgugcaccuuacuaagguguaaagugcaacguggaugguggaauuacacuaaacccaauuucacuauguagugcacuguacuaaggugcaagguguauggggcaugguggaagagaaucguaguaaugugcacugugcaaggugcauggucaaagugcaucguuccaagcuacauggugca
	.(((((.(((.....(((((((((((.......((((((...((((((((((.((.(((((((.....)))))))...(((.(((.((.(((((......)))))...))..(((((((((((.(((((((((((....)))))..))))))...)))))))))))......))).)))..)).)))))))))).)))))).......)))))..)))))).....))).)))))

###########################################################################################################################

>C17610603.0	is_MIRNA
	VAL:	4.09	MeanVal:	57.085611	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaguuaugucaagauugcugcuauuaaauuaucaaguuugccgcuau
            ++++-+++++++++-++++--++++-+++++-++++-+++++++++++
            ++++-+++++++++-++++--++++-+++++|++++-+++++++++++
    REV:    ucucuauacaguucaaacggugauacuuuaa-aguuaaaacggugaua
                                  *********************	23:::43	23--43	>>C17610603.Lu0910.pre-miRNA:199.miRNA:1100	uauuaaauuaucaaguuugcc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C17610603.Lu0910.pre-miRNA:199.miRNA:1101	cuauuaaauuaucaaguuugc
                                *********************	21:::41	21--41	>>C17610603.Lu0910.pre-miRNA:199.miRNA:1102	gcuauuaaauuaucaaguuug
                           *********************	16:::36	16--36	>>C17610603.Lu0910.pre-miRNA:199.miRNA:1103	uugcugcuauuaaauuaucaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17610603.Lu0910.pre-miRNA:199.miRNA:1104	ucaagauugcugcuauuaaau
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17610603.Lu0910.pre-miRNA:199.miRNA:1105	caagauugcugcuauuaaauu
>>C17610603.Lu0910.pre-miRNA:199
	ggaucgcgacuuggucgggaaacgucgcauuuucauauuuuuacauaucuccuaguuuagaugcccgauugaugcaaggccggcgggguuggaaagcucauucuauuucccacaacuucgauuaaggaguuaugucaagauugcugcuauuaaauuaucaaguuugccgcuaugugcauaguggcaaaauugaaauuucauaguggcaaacuugacauaucucuauggaaacaug
	.(((((.((.(((...(((((((((((..(((.(((.........(((((........)))))........))).)))..)))))(((((....)))))......)))))).))).)))))))..((((.(((((((((.((((..((((.(((((.((((.(((((((((((....))))))))))).))))))))).))))..)))).))))))))).))))(((....))).

###########################################################################################################################

>C17610603.1	is_MIRNA
	VAL:	4.05	MeanVal:	55.60428	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaguuaugucaagauugcugcuauuaaauuaucaaguuugccgcuau
            ++++-+++++++++-++++++++++-+++++-++++-+++++++++++
            ++++-+++++++++-++++++++++-+++++|++++-+++++++++++
    REV:    ucucuauacaguucaaacggugauacuuuaa-aguuaaaacggugaua
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C17610603.Lu0910.pre-miRNA:200.miRNA:1106	cuauuaaauuaucaaguuugc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>C17610603.Lu0910.pre-miRNA:200.miRNA:1107	uauuaaauuaucaaguuugcc
                                *********************	21:::41	21--41	>>C17610603.Lu0910.pre-miRNA:200.miRNA:1108	gcuauuaaauuaucaaguuug
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C17610603.Lu0910.pre-miRNA:200.miRNA:1109	aaauuaucaaguuugccgcua
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C17610603.Lu0910.pre-miRNA:200.miRNA:1110	auuaaauuaucaaguuugccg
                           *********************	16:::36	16--36	>>C17610603.Lu0910.pre-miRNA:200.miRNA:1111	uugcugcuauuaaauuaucaa
>>C17610603.Lu0910.pre-miRNA:200
	ggaucgcgacuuggucgggaaacgucgcauuuucauauuuuuacauaucuccuaguuuagaugcccgauugaugcaaggccggcgggguuggaaagcucauucuauuucccacaacuucgauuaaggaguuaugucaagauugcugcuauuaaauuaucaaguuugccgcuaugugcauaguggcaaaauugaaauuucauaguggcaaacuugacauaucucuauggaaacaug
	.(((((.((.(((...(((((((((((..(((.(((.........(((((........)))))........))).)))..)))))(((((....)))))......)))))).))).)))))))..((((.(((((((((.((((((((((.(((((.((((.(((((((((((....))))))))))).))))))))).)))))))))).))))))))).))))(((....))).

###########################################################################################################################

>C17616493.0	is_MIRNA
	VAL:	17.74	MeanVal:	272.972106166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuuuaccaaguugaaa-ggug-cacggugcauaguggauuuuca-cuacaacuaggugcacuauugau
            ++++++++-----+++--|+++-|++++++++++++++-+++----|+++------++++++++-+++++
            ++++++++--|||+++---+++--++++++++++++++-+++-----+++------++++++++|+++++
    REV:    gugaaaugau---acugcaucgagguguuauguauuacguaguacgggauaucauaccacguga-aauua
                                                            *********************	49:::69	46--66	>>C17616493.Lu0910.pre-miRNA:201.miRNA:1112	uacaacuaggugcacuauuga
                                                             *********************	50:::70	47--67	>>C17616493.Lu0910.pre-miRNA:201.miRNA:1113	acaacuaggugcacuauugau
                                                           *********************	48:::68	45--65	>>C17616493.Lu0910.pre-miRNA:201.miRNA:1114	cuacaacuaggugcacuauug
                                                          *********************	47:::67	45--64	>>C17616493.Lu0910.pre-miRNA:201.miRNA:1115	-cuacaacuaggugcacuauu
                                                         *********************	46:::66	44--63	>>C17616493.Lu0910.pre-miRNA:201.miRNA:1116	a-cuacaacuaggugcacuau
                                                   *********************	40:::60	38--57	>>C17616493.Lu0910.pre-miRNA:201.miRNA:1117	auuuuca-cuacaacuaggug
>>C17616493.Lu0910.pre-miRNA:201
	guguauauuccauggugaaaguacccaugauuggcuuucucuacuggaaaugcacuuuaccaaguugaaaggugcacggugcauaguggauuuucacuacaacuaggugcacuauugauacuacaugauuaaagugcaccauacuauagggcaugaugcauuauguauuguggagcuacgucauaguaaagugaacgguggaaguacacauugcauggugaaacuacaccauaccaag
	((((((.((((((.(((((((...(((....)))))))).............((((((((.....(((..(((.((((((((((((((.(((....(((......((((((((.(((((........)))))))))))))......))).....))).))))))))))))))..)))...)))..)))))))).)).)))))))))))).....((((((......))))))......

###########################################################################################################################

>C17621467.0	is_MIRNA
	VAL:	1.21	MeanVal:	5.928504	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaccuagaugcacuauguauaguggaa-uugcauuauaccaagguguca
            +++-+++---+++++++++++-+++---|+++--++++++----++--++
            +++|+++-||+++++++++++-+++----+++||++++++---|++--++
    REV:    ggu-gauu--cgugauacguggcacauggaac--aauaugaua-cguggu
                                 *********************	22:::42	22--41	>>C17621467.Lu0910.pre-miRNA:202.miRNA:1118	aguggaa-uugcauuauacca
                                  *********************	23:::43	23--42	>>C17621467.Lu0910.pre-miRNA:202.miRNA:1119	guggaa-uugcauuauaccaa
                *********************	5:::25	5--25	>>C17621467.Lu0910.pre-miRNA:202.miRNA:1120	cuagaugcacuauguauagug
                       *********************	12:::32	12--31	>>C17621467.Lu0910.pre-miRNA:202.miRNA:1121	cacuauguauaguggaa-uug
                      *********************	11:::31	11--30	>>C17621467.Lu0910.pre-miRNA:202.miRNA:1122	gcacuauguauaguggaa-uu
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17621467.Lu0910.pre-miRNA:202.miRNA:1123	uagaugcacuauguauagugg
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17621467.Lu0910.pre-miRNA:202.miRNA:1124	augcacuauguauaguggaa-
>C17621467.1	is_MIRNA
	VAL:	4.23	MeanVal:	24.6609	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuagaugcacuauguauaguggaa-uugcauuauaccaagguguca
            ++-----+++++++++++-+++---|+++--++++++----++--++
            ++-----+++++++++++-+++----+++||++++++---|++--++
    REV:    ggugauucgugauacguggcacauggaac--aauaugaua-cguggu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17621467.Lu0910.pre-miRNA:203.miRNA:1125	cuagaugcacuauguauagug
              *********************	3:::23	3--23	>>C17621467.Lu0910.pre-miRNA:203.miRNA:1126	uagaugcacuauguauagugg
               *********************	4:::24	4--24	>>C17621467.Lu0910.pre-miRNA:203.miRNA:1127	agaugcacuauguauagugga
                *********************	5:::25	5--25	>>C17621467.Lu0910.pre-miRNA:203.miRNA:1128	gaugcacuauguauaguggaa
                              *********************	19:::39	19--38	>>C17621467.Lu0910.pre-miRNA:203.miRNA:1129	aguggaa-uugcauuauacca
                               *********************	20:::40	20--39	>>C17621467.Lu0910.pre-miRNA:203.miRNA:1130	guggaa-uugcauuauaccaa
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17621467.Lu0910.pre-miRNA:203.miRNA:1131	cacuauguauaguggaa-uug
>C17643609.0	is_MIRNA
	VAL:	22.46	MeanVal:	397.494465333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uacucuuacguagcaugguaaauuuu-gucuguuauguaagaaccaauugugguuacgua
            ++--+++++++++++-++++++-+++|++-+++++++++++---+++--++-++++++++
            ++--+++++++++++|++++++-+++-++-+++++++++++--|+++--++-++++++++
    REV:    auaggaaugcauugu-ucguuuuaaaucaaacaaugcauucac-guuuccagcaaugcau
                               *********************	20:::40	20--39	>>C17643609.Lu0910.pre-miRNA:204.miRNA:1132	aaauuuu-gucuguuauguaa
                                *********************	21:::41	21--40	>>C17643609.Lu0910.pre-miRNA:204.miRNA:1133	aauuuu-gucuguuauguaag
                              *********************	19:::39	19--38	>>C17643609.Lu0910.pre-miRNA:204.miRNA:1134	uaaauuuu-gucuguuaugua
                                  *********************	23:::43	23--42	>>C17643609.Lu0910.pre-miRNA:204.miRNA:1135	uuuu-gucuguuauguaagaa
                                 *********************	22:::42	22--41	>>C17643609.Lu0910.pre-miRNA:204.miRNA:1136	auuuu-gucuguuauguaaga
                             *********************	18:::38	18--37	>>C17643609.Lu0910.pre-miRNA:204.miRNA:1137	guaaauuuu-gucuguuaugu
>>C17643609.Lu0910.pre-miRNA:204
	uacguaacgaccuuuacucuuacguagcaugguaaauuuugucuguuauguaagaaccaauugugguuacguaaggcuuacguaacgaccuuugcacuuacguaacaaacuaaauuuugcuuguuacguaaggauacguaaggcuuacauaacacauaacgaccuuuaggcuuacgcaacaugcuuaauuuugcauauuacguagggaacaacugcaguuacauaagccuuaccuaacggccuuuacucuua
	...((((...((..((..(((((((((((.((((((.(((((.(((((((((((...(((..((.((((((((.....)))))))).))..)))..))))))))))).)).))).)))))))))))))))))..)).((((((((((..((((.........((....))((((((.((.((((........)))).)).))))))...........))))..)))))))))).....))...)))).....

###########################################################################################################################

>C17647305.0	is_MIRNA
	VAL:	5.90	MeanVal:	98.4935645	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauaau-uaaaua--aaaauauuagggcgucgccauugaacggggacaucuaaccgucgccgucugcauucaaagcugacggccgcucaacgccgucaccau
            +++++-|++++++||++++++-------+++++++-++------+++-+++-++--+++-++++-++++++++-+++++++++++-+++++++-+++-++++
            +++++--++++++--++++++------|+++++++|++--||||+++|+++|++--+++-++++|++++++++-+++++++++++-+++++++-+++-++++
    REV:    uuauuuuauuuauaauuuuauuuauau-cagcggu-acgg----cug-ggg-ugauagcagcag-cguaaguuguggcugcuggcaaguugugacagcggua
             *********************	2:::22	2--19	>>C17647305.Lu0910.pre-miRNA:205.miRNA:1138	auaau-uaaaua--aaaauau
              *********************	3:::23	3--20	>>C17647305.Lu0910.pre-miRNA:205.miRNA:1139	uaau-uaaaua--aaaauauu
               *********************	4:::24	4--21	>>C17647305.Lu0910.pre-miRNA:205.miRNA:1140	aau-uaaaua--aaaauauua
                *********************	5:::25	5--22	>>C17647305.Lu0910.pre-miRNA:205.miRNA:1141	au-uaaaua--aaaauauuag
                                                                *********************	53:::73	50--70	>>C17647305.Lu0910.pre-miRNA:205.miRNA:1142	accgucgccgucugcauucaa
                                                                                             *********************	82:::102	79--99	>>C17647305.Lu0910.pre-miRNA:205.miRNA:1143	gccgcucaacgccgucaccau
>>C17647305.Lu0910.pre-miRNA:205
	aauaaaucaccauacuuaucaugacuaauuacauuguaaugauacauacguaauaauuaaauaaaaauauuagggcgucgccauugaacggggacaucuaaccgucgccgucugcauucaaagcugacggccgcucaacgccgucaccauucaauggcgacaguguugaacggucgucgguguugaaugcgacgacgauaguggggucggcauggcgacuauauuuauuuuaauauuuauuuuauuuucuaauu
	................((((((.((..........)).)))))).......(((((.((((((((((((.......(((((((.((......(((.(((.((..(((.((((.((((((((.(((((((((((.(((((((.(((.((((...)))).))).))))))).))))))))))).)))))))))))).)))..))))))))..)))))))))......))))))..))))))..)))))........

###########################################################################################################################

>C17647305.1	is_MIRNA
	VAL:	4.53	MeanVal:	74.00814	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauaau-uaaaua--aaaauauuagggcgucgccauugaacggggacaucuaaccgucgccgucugcauucaaagcugacggccgcucaacgccgucaccau
            +++++-|++++++||++++++-------+++++++-++------+++-++++---++++-++++-++++++++-+++++++++++-+++++++-+++-++++
            +++++--++++++--++++++------|+++++++|++--||||+++|++++--|++++-++++|++++++++-+++++++++++-+++++++-+++-++++
    REV:    uuauuuuauuuauaauuuuauuuauau-cagcggu-acgg----cug-ggguga-uagcagcag-cguaaguuguggcugcuggcaaguugugacagcggua
             *********************	2:::22	2--19	>>C17647305.Lu0910.pre-miRNA:206.miRNA:1144	auaau-uaaaua--aaaauau
              *********************	3:::23	3--20	>>C17647305.Lu0910.pre-miRNA:206.miRNA:1145	uaau-uaaaua--aaaauauu
               *********************	4:::24	4--21	>>C17647305.Lu0910.pre-miRNA:206.miRNA:1146	aau-uaaaua--aaaauauua
                *********************	5:::25	5--22	>>C17647305.Lu0910.pre-miRNA:206.miRNA:1147	au-uaaaua--aaaauauuag
                                                                                             *********************	82:::102	79--99	>>C17647305.Lu0910.pre-miRNA:206.miRNA:1148	gccgcucaacgccgucaccau
                 *********************	6:::26	6--23	>>C17647305.Lu0910.pre-miRNA:206.miRNA:1149	u-uaaaua--aaaauauuagg
>>C17647305.Lu0910.pre-miRNA:206
	aauaaaucaccauacuuaucaugacuaauuacauuguaaugauacauacguaauaauuaaauaaaaauauuagggcgucgccauugaacggggacaucuaaccgucgccgucugcauucaaagcugacggccgcucaacgccgucaccauucaauggcgacaguguugaacggucgucgguguugaaugcgacgacgauaguggggucggcauggcgacuauauuuauuuuaauauuuauuuuauuuucuaauu
	................((((((.((..........)).)))))).......(((((.((((((((((((.......(((((((.((......(((.((((...((((.((((.((((((((.(((((((((((.(((((((.(((.((((...)))).))).))))))).))))))))))).)))))))))))).))))..)))))))..)))))))))......))))))..))))))..)))))........

###########################################################################################################################

>C17649961.0	is_MIRNA
	VAL:	7.48	MeanVal:	87.5495296666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagacccagccguccaaaccggac-gcccga-uuaggaaaccagcagccuaaaccggauugucgguuagagaaucaccagucc
            ++++-++-++++++++++++++++|++----|++++++-----++-++++---+++++++++-++++-++++++++---++++
            ++++-++-++++++++++++++++-++-----++++++---||++-++++---+++++++++-++++-++++++++---++++
    REV:    aucuuggccggcggguuuggccugacgaccaaaaucuuguc--cggcggaauaggccuaacgaccaaauucuuggucaacagg
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>C17649961.Lu0910.pre-miRNA:207.miRNA:1150	auugucgguuagagaaucacc
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>C17649961.Lu0910.pre-miRNA:207.miRNA:1151	ggauugucgguuagagaauca
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>C17649961.Lu0910.pre-miRNA:207.miRNA:1152	uugucgguuagagaaucacca
                                                                          *********************	63:::83	61--81	>>C17649961.Lu0910.pre-miRNA:207.miRNA:1153	cgguuagagaaucaccagucc
                                                                *********************	53:::73	51--71	>>C17649961.Lu0910.pre-miRNA:207.miRNA:1154	accggauugucgguuagagaa
                                                                        *********************	61:::81	59--79	>>C17649961.Lu0910.pre-miRNA:207.miRNA:1155	gucgguuagagaaucaccagu
>>C17649961.Lu0910.pre-miRNA:207
	ccgccgucguacauccgccaauccaccaucgucguugugccauucaaggugaguaugugaaaaaaaaaaaauagacccagccguccaaaccggacgcccgauuaggaaaccagcagccuaaaccggauugucgguuagagaaucaccaguccaauuuggacaacugguucuuaaaccagcaauccggauaaggcggccuguucuaaaaccagcaguccgguuugggcggccgguucuaaaaccaacaguccgguu
	..((((.(((((...((((....(((.((....)).)))........)))).)))))..............((((.((.((((((((((((((((((....((((((.....((.((((...(((((((((.((((.((((((((...((((.....))))...)))))))).)))).)))))))))...)))).))...)))))).....)).)))))))))))))))).)).))))............)))).

###########################################################################################################################

>C17649961.1	is_MIRNA
	VAL:	7.48	MeanVal:	87.5495296666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagacccagccguccaaaccggac-gcccga-uuaggaaaccagcagccuaaaccggauugucgguuagagaaucaccagucc
            ++++-++-++++++++++++++++|++----|++++++-----++-++++---+++++++++-++++-++++++++---++++
            ++++-++-++++++++++++++++-++-----++++++---||++-++++---+++++++++-++++-++++++++---++++
    REV:    aucuuggccggcggguuuggccugacgaccaaaaucuuguc--cggcggaauaggccuaacgaccaaauucuuggucaacagg
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>C17649961.Lu0910.pre-miRNA:208.miRNA:1156	auugucgguuagagaaucacc
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>C17649961.Lu0910.pre-miRNA:208.miRNA:1157	ggauugucgguuagagaauca
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>C17649961.Lu0910.pre-miRNA:208.miRNA:1158	uugucgguuagagaaucacca
                                                                          *********************	63:::83	61--81	>>C17649961.Lu0910.pre-miRNA:208.miRNA:1159	cgguuagagaaucaccagucc
                                                                *********************	53:::73	51--71	>>C17649961.Lu0910.pre-miRNA:208.miRNA:1160	accggauugucgguuagagaa
                                                                        *********************	61:::81	59--79	>>C17649961.Lu0910.pre-miRNA:208.miRNA:1161	gucgguuagagaaucaccagu
>>C17649961.Lu0910.pre-miRNA:208
	ccgccgucguacauccgccaauccaccaucgucguugugccauucaaggugaguaugugaaaaaaaaaaaauagacccagccguccaaaccggacgcccgauuaggaaaccagcagccuaaaccggauugucgguuagagaaucaccaguccaauuuggacaacugguucuuaaaccagcaauccggauaaggcggccuguucuaaaaccagcaguccgguuugggcggccgguucuaaaaccaacaguccgguu
	..((((.(((((...((((..........((....))..........)))).)))))..............((((.((.((((((((((((((((((....((((((.....((.((((...(((((((((.((((.((((((((...((((.....))))...)))))))).)))).)))))))))...)))).))...)))))).....)).)))))))))))))))).)).))))............)))).

###########################################################################################################################

>C17651185.0	is_MIRNA
	VAL:	14.42	MeanVal:	117.45944	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaucgaacggaccgauuuuuuguccugucagaccaccaagauggaa
            +++++++-++++++++++++++--+++-++-++++++++--+++++++
            +++++++-++++++++++++++--+++-++-++++++++--+++++++
    REV:    uuuuagccugccuggcuaaagaguaggccacuuuggugggccugccuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17651185.Lu0910.pre-miRNA:209.miRNA:1162	aaaucgaacggaccgauuuuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17651185.Lu0910.pre-miRNA:209.miRNA:1163	aaucgaacggaccgauuuuuu
               *********************	4:::24	4--24	>>C17651185.Lu0910.pre-miRNA:209.miRNA:1164	aucgaacggaccgauuuuuug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17651185.Lu0910.pre-miRNA:209.miRNA:1165	ucgaacggaccgauuuuuugu
>>C17651185.Lu0910.pre-miRNA:209
	uaauaaauuuaauuaaauguaaaaaaaaaucgaacggaccgauuuuuuguccugucagaccaccaagauggaaccaauuuccguccgggugguuucaccggaugagaaaucgguccguccgauuuuauuuucaauucgaaauucaauuucguaacuuucaaauuuuggggucgugguucgucgguaguuuuuucgaguaacuaaaacauacuaaaaggguuuuuuggauugaaauuguaaguuuuucauuuuuacg
	..................((((((((((((((.((((((((((((((..(((.((.((((((((..(((((((.....)))))))..)))))))).)).)))..)))))))))))))).)))))))..(((((((((((((...........(((((.....((((((.((..(((((..((((........))))..)))))..))...))))))))))))))))))))))))..............))))))).

###########################################################################################################################

>C17651185.1	is_MIRNA
	VAL:	14.67	MeanVal:	92.7719375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaucgaacggaccgauuuuuuguccugucagaccaccaagauggaa
            +++++++-+++++++++++++++++++-++-++++++++--+++++++
            +++++++-+++++++++++++++++++-++-++++++++--+++++++
    REV:    uuuuagccugccuggcuaaagaguaggccacuuuggugggccugccuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17651185.Lu0910.pre-miRNA:210.miRNA:1166	aaaucgaacggaccgauuuuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17651185.Lu0910.pre-miRNA:210.miRNA:1167	aaucgaacggaccgauuuuuu
               *********************	4:::24	4--24	>>C17651185.Lu0910.pre-miRNA:210.miRNA:1168	aucgaacggaccgauuuuuug
>>C17651185.Lu0910.pre-miRNA:210
	uaauaaauuuaauuaaauguaaaaaaaaaucgaacggaccgauuuuuuguccugucagaccaccaagauggaaccaauuuccguccgggugguuucaccggaugagaaaucgguccguccgauuuuauuuucaauucgaaauucaauuucguaacuuucaaauuuuggggucgugguucgucgguaguuuuuucgaguaacuaaaacauacuaaaaggguuuuuuggauugaaauuguaaguuuuucauuuuuacg
	..................((((((((((((((.(((((((((((((((((((.((.((((((((..(((((((.....)))))))..)))))))).)).))))))))))))))))))).)))))))..(((((((((((((...........(((((.....((((((.((..(((((..((((........))))..)))))..))...))))))))))))))))))))))))..............))))))).

###########################################################################################################################

>C17661209.0	is_MIRNA
	VAL:	146.67	MeanVal:	2637.831174	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugaaaccuagauuuuu--guuauucccaacaugcaugcgaaauauuagccaauauaacauauuuuagu-uuucaugucaaaauggguuaaccuau
            +++++++-----++++++||+++++--++++++-++-++--++++++++++++++-------+++++---|++++++++++++++-------+++++
            +++++++----|++++++--+++++--++++++-++-++--++++++++++++++------|+++++----++++++++++++++--|||||+++++
    REV:    uuacuuuuaaa-uaaaaaaucgguagagguuguucgaacuguuuauaaucgguuaaaacuu-uaaaacuuuaaaguacaguuuuaac-----gggua
                                                                            *********************	65:::85	63--82	>>C17661209.Lu0910.pre-miRNA:211.miRNA:1169	uuuagu-uuucaugucaaaau
                                                                          *********************	63:::83	61--80	>>C17661209.Lu0910.pre-miRNA:211.miRNA:1170	auuuuagu-uuucaugucaaa
                                                                           *********************	64:::84	62--81	>>C17661209.Lu0910.pre-miRNA:211.miRNA:1171	uuuuagu-uuucaugucaaaa
                                                      *********************	43:::63	41--61	>>C17661209.Lu0910.pre-miRNA:211.miRNA:1172	aauauuagccaauauaacaua
                                                     *********************	42:::62	40--60	>>C17661209.Lu0910.pre-miRNA:211.miRNA:1173	aaauauuagccaauauaacau
                                                                      *********************	59:::79	57--76	>>C17661209.Lu0910.pre-miRNA:211.miRNA:1174	acauauuuuagu-uuucaugu
>>C17661209.Lu0910.pre-miRNA:211
	guuguuauguuaguguugaacaaaaugauaauuaacuucauuugacuaguguuugaaaggauuaacauggugaaaccuagauuuuuguuauucccaacaugcaugcgaaauauuagccaauauaacauauuuuaguuuucaugucaaaauggguuaaccuaugaaaaugggcaauuuugacaugaaauuucaaaauuucaaaauuggcuaauauuugucaagcuuguuggagauggcuaaaaaauaaauuuucauuauagua
	......((((((((.(((((((((((((.........))))))......)))))))....))))))))(((((((.....(((((((((((..((((((.((.((..((((((((((((((.......(((((...((((((((((((((.......(((((....)))))..))))))))))))))....)))))......))))))))))))))..)).)).))))))..)))))..))))))....)))))))......

###########################################################################################################################

>C17664957.0	is_MIRNA
	VAL:	27.64	MeanVal:	234.396528	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcacaguguaag-uggauuguauaacagugcacguucaaaagugauuagugga
            ++++++++++++--|++++++-------++++++++++++---+++--+++++++
            ++++++++++++---++++++-------++++++++++++--|+++--+++++++
    REV:    uacguguuacguggaacuuagaacaauaucgcgugcagguga-uauguaucaccu
                           *********************	16:::36	15--35	>>C17664957.Lu0910.pre-miRNA:212.miRNA:1175	uggauuguauaacagugcacg
                            *********************	17:::37	16--36	>>C17664957.Lu0910.pre-miRNA:212.miRNA:1176	ggauuguauaacagugcacgu
                              *********************	19:::39	18--38	>>C17664957.Lu0910.pre-miRNA:212.miRNA:1177	auuguauaacagugcacguuc
                               *********************	20:::40	19--39	>>C17664957.Lu0910.pre-miRNA:212.miRNA:1178	uuguauaacagugcacguuca
                                 *********************	22:::42	21--41	>>C17664957.Lu0910.pre-miRNA:212.miRNA:1179	guauaacagugcacguucaaa
                                  *********************	23:::43	22--42	>>C17664957.Lu0910.pre-miRNA:212.miRNA:1180	uauaacagugcacguucaaaa
>>C17664957.Lu0910.pre-miRNA:212
	aagguggaugguggaacugcaccauacaaggguguaaugugcacaguguaaguggauuguauaacagugcacguucaaaagugauuaguggaagagcaucguaucaaggcgaucuguguauagugcaugauugaagugcaaaauaccaagguccacuauguauaguggacgugcgcuauaacaagauucaaggugcauugugcauggugcaagugcaccauaucaaguuguaugcugcauagugcaugaugcaagugcaccaua
	..((((.((((((..((((((((.((((....))))..((((((((((((..((((((.......((((((((((((...(((..(((((((..((.(((((......)))))))..((((..(((((.......)))))..)))).....)))))))..)))..)))))))))))).......))))))...)))))))))))))))))).)).))))))......((((((..(((.....)))..))))))...))))...

###########################################################################################################################

>C17679929.0	is_MIRNA
	VAL:	3.79	MeanVal:	39.7507833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugcacgaugcauagugcaugaugcaagg-gcaccauaccauagugcac--aguacuuugu
            +++++++----+++---++++-+++-----|+++++-++--+++++++++||++-+++++++
            +++++++---|+++---++++-+++------+++++-++--+++++++++--++|+++++++
    REV:    cuacgugaaa-gugguucgugauaccugguacguggaaucauaucacgugaauc-ugaaacg
                                                    *********************	41:::61	40--58	>>C17679929.Lu0910.pre-miRNA:213.miRNA:1181	cauagugcac--aguacuuug
                                                  *********************	39:::59	38--56	>>C17679929.Lu0910.pre-miRNA:213.miRNA:1182	accauagugcac--aguacuu
                                                 *********************	38:::58	37--55	>>C17679929.Lu0910.pre-miRNA:213.miRNA:1183	uaccauagugcac--aguacu
                                                   *********************	40:::60	39--57	>>C17679929.Lu0910.pre-miRNA:213.miRNA:1184	ccauagugcac--aguacuuu
                                             *********************	34:::54	33--51	>>C17679929.Lu0910.pre-miRNA:213.miRNA:1185	accauaccauagugcac--ag
                                         *********************	30:::50	30--49	>>C17679929.Lu0910.pre-miRNA:213.miRNA:1186	g-gcaccauaccauagugcac
>>C17679929.Lu0910.pre-miRNA:213
	gaugcacgaugcauagugcaugaugcaagggcaccauaccauagugcacaguacuuugugaaugguggauugaaucauacuaaugugcaagauguauaauggauguccaucguacuaaggugcaaauggaaagcuagaugguggaagcacuaugccaagguguauauugcaaauuggaagagauacuaagguguacagugcaaagucuaagugcacuauacuaaggugcaugguccauagugcuuggugaaagugcaucguaacaaggcgaau
	(((((((....(((...((((.(((.....(((((.((..(((((((((((.(((((((...((((((((...))).))))).((((((....((((..(((...(((((.((((....))))..)))))...))).((((((....)))))).((((..(((.....)))..)))).....)))).....))))))..)))))))))..)))))))))..)).)))))......))).))))...)))...)))))))..............

###########################################################################################################################

>C17679929.1	is_MIRNA
	VAL:	3.79	MeanVal:	39.7507833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugcacgaugcauagugcaugaugcaagg-gcaccauaccauagugcac--aguacuuugu
            +++++++----+++---++++-+++-----|+++++-++--+++++++++||++-+++++++
            +++++++---|+++---++++-+++------+++++-++--+++++++++--++|+++++++
    REV:    cuacgugaaa-gugguucgugauaccugguacguggaaucauaucacgugaauc-ugaaacg
                                                    *********************	41:::61	40--58	>>C17679929.Lu0910.pre-miRNA:214.miRNA:1187	cauagugcac--aguacuuug
                                                  *********************	39:::59	38--56	>>C17679929.Lu0910.pre-miRNA:214.miRNA:1188	accauagugcac--aguacuu
                                                 *********************	38:::58	37--55	>>C17679929.Lu0910.pre-miRNA:214.miRNA:1189	uaccauagugcac--aguacu
                                                   *********************	40:::60	39--57	>>C17679929.Lu0910.pre-miRNA:214.miRNA:1190	ccauagugcac--aguacuuu
                                             *********************	34:::54	33--51	>>C17679929.Lu0910.pre-miRNA:214.miRNA:1191	accauaccauagugcac--ag
                                         *********************	30:::50	30--49	>>C17679929.Lu0910.pre-miRNA:214.miRNA:1192	g-gcaccauaccauagugcac
>>C17679929.Lu0910.pre-miRNA:214
	gaugcacgaugcauagugcaugaugcaagggcaccauaccauagugcacaguacuuugugaaugguggauugaaucauacuaaugugcaagauguauaauggauguccaucguacuaaggugcaaauggaaagcuagaugguggaagcacuaugccaagguguauauugcaaauuggaagagauacuaagguguacagugcaaagucuaagugcacuauacuaaggugcaugguccauagugcuuggugaaagugcaucguaacaaggcgaau
	(((((((....(((...((((.(((.....(((((.((..(((((((((((.(((((((..(((((.......))))).....((((((....((((..(((...(((((.((((....))))..)))))...))).((((((....)))))).((((..(((.....)))..)))).....)))).....))))))..)))))))))..)))))))))..)).)))))......))).))))...)))...)))))))..............

###########################################################################################################################

>C17680723.0	is_MIRNA
	VAL:	22.47	MeanVal:	386.170650666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auguuucaaaguguguuuauauauacauacca---uauguuauauuuugcaauauuuuugagugacau
            +++++++++--++++++++++++---------|||+++++++-+++----++++--++++++++++++
            +++++++++-|++++++++++++------------+++++++|+++----++++-|++++++++++++
    REV:    uacgaaguua-auacagauauauuuauuuacauacaugcagu-uagucuauuauu-aaacuuauugua
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17680723.Lu0910.pre-miRNA:215.miRNA:1193	uguguuuauauauacauacca
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17680723.Lu0910.pre-miRNA:215.miRNA:1194	aguguguuuauauauacauac
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17680723.Lu0910.pre-miRNA:215.miRNA:1195	guguguuuauauauacauacc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17680723.Lu0910.pre-miRNA:215.miRNA:1196	aaaguguguuuauauauacau
                        *********************	13:::33	13--32	>>C17680723.Lu0910.pre-miRNA:215.miRNA:1197	guguuuauauauacauacca-
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17680723.Lu0910.pre-miRNA:215.miRNA:1198	aaguguguuuauauauacaua
>>C17680723.Lu0910.pre-miRNA:215
	auugaugaaucuuuuuguuuuuauuuuuauaacggugaucauacccaguguccguuuuuguguccaucgcauguuucaaaguguguuuauauauacauaccauauguuauauuuugcaauauuuuugagugacauuuuuuuauauguuauucaaauuauuaucugauugacguacauacauuuauuuauauagacauaauugaagcauaacaucucauuugaauaagauauaugaguaauuuauauuaauuauuguugccaauuuuuaucauca
	..((((((..........((((((((..((..(((((..((((...............))))..))))).(((((((((..((((((((((((.........(((((((.(((....((((..((((((((((((........)))))))))))).))))....))))))))))............)))))))))))).)))))))))........))..))))))))....((.(((((..(((.....))).))))))).......))))))

###########################################################################################################################

>C17689747.0	is_MIRNA
	VAL:	10.06	MeanVal:	66.1228025	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguauaguggaguugcacaaugccaaggugcacagugcauaaugcaugaug
            +++++--++-++++-++++++--++--+++++-++++++++----++++++
            +++++--++-++++-++++++-|++--+++++-++++++++----++++++
    REV:    acaugcugcgucaagguguuaa-gugauacguuucacguguacccugcuac
                                        *********************	29:::49	29--49	>>C17689747.Lu0910.pre-miRNA:216.miRNA:1199	ugcacagugcauaaugcauga
                                         *********************	30:::50	30--50	>>C17689747.Lu0910.pre-miRNA:216.miRNA:1200	gcacagugcauaaugcaugau
                                          *********************	31:::51	31--51	>>C17689747.Lu0910.pre-miRNA:216.miRNA:1201	cacagugcauaaugcaugaug
             *********************	2:::22	2--22	>>C17689747.Lu0910.pre-miRNA:216.miRNA:1202	guauaguggaguugcacaaug
                              *********************	19:::39	19--39	>>C17689747.Lu0910.pre-miRNA:216.miRNA:1203	aaugccaaggugcacagugca
                            *********************	17:::37	17--37	>>C17689747.Lu0910.pre-miRNA:216.miRNA:1204	acaaugccaaggugcacagug
>>C17689747.Lu0910.pre-miRNA:216
	gcaauauguauaguggaguugcacaaugccaaggugcacagugcauaaugcaugauggaaaugcaucgucccaugugcacuuugcauagugaauuguggaacugcgucguacaaaugugcacggugcagaguggaauugcucgguacuaagaguaaccugcaagguggguggugaaagugcaccauacaaaugugcacugugcauagagaaauuacacuauuccaagguacacgguccauggugcuuaggggaagugcaucguaccaaggugcauugug
	((((..(((((..((.((((.((((((..((..(((((.((((((((....((((((......))))))....)))))))).)))))..)).)))))).)))).))..)))))..(((((((((((((..((((..((((((........)))))).))))....((..(((((......)))))..))....))))))))))))).........((((.((((.((((((.((.....)))))))).)))).))))....((((....)))).)))).

###########################################################################################################################

>C17698137.0	is_MIRNA
	VAL:	40.91	MeanVal:	593.492394666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccauaccaaggccuacgguccauaguagaagu---guc-guauaccaagcugaacgaugcauagaacaugguggaaguagaa
            ++++++++++++++-++++++-++++++-+++++|||++-|++++++++-++++-----++++++---+++-+++++++++-++
            ++++++++++++++-++++++-++++++-+++++---++--++++++++-++++-----++++++---+++-+++++++++-++
    REV:    gugguaugguuccguaugccacguaucaccuucagaucaaucaugugguacgacguuccacguauaacguaacaccuucauguu
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17698137.Lu0910.pre-miRNA:217.miRNA:1205	ccuacgguccauaguagaagu
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17698137.Lu0910.pre-miRNA:217.miRNA:1206	aaggccuacgguccauaguag
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17698137.Lu0910.pre-miRNA:217.miRNA:1207	aggccuacgguccauaguaga
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17698137.Lu0910.pre-miRNA:217.miRNA:1208	gccuacgguccauaguagaag
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17698137.Lu0910.pre-miRNA:217.miRNA:1209	ggccuacgguccauaguagaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17698137.Lu0910.pre-miRNA:217.miRNA:1210	caaggccuacgguccauagua
>>C17698137.Lu0910.pre-miRNA:217
	uggaaguacaccguacuaaggugcaaagugcaccauaauaaagugcagaguacauaguagaagugcaccauuacaaguggacguugcauaguucuuuguggaaguacaccauaccaaggccuacgguccauaguagaagugucguauaccaagcugaacgaugcauagaacaugguggaaguagaaaauaucaaacugcaauuguacuuccacaaugcaauaugcaccuugcagcaugguguacuaacuagacuuccacuaugcaccguaugccuugguauggug
	.((..((((....(((((.(((((.....)))))........((((...)))).)))))...)))).)).(((((((.((((........))))))))))).....((((((((((((((.((((((.((((((.(((((((.((((((((.((((.....((((((...(((.(((((((((.((...............)).))))))))).)))...)))))).....)))).))))))))..))...))))).)))))).)))))).))))))))))))))

###########################################################################################################################

>C17708545.0	is_MIRNA
	VAL:	2.07	MeanVal:	15.352272	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucgguuguuaggagaauca-ucacgggcgugacuaacagucug-ucacggacgugauc
            +++-++++++------++++|+++++--++++++++-----+++|++++++-+++++++
            +++-++++++-----|++++-+++++--++++++++---||+++-++++++-+++++++
    REV:    ugggcaacaagagga-uagucagugcuagcacugaugau--gacuggugccgguacuag
                             *********************	18:::38	18--37	>>C17708545.Lu0910.pre-miRNA:218.miRNA:1211	uca-ucacgggcgugacuaac
                              *********************	19:::39	19--38	>>C17708545.Lu0910.pre-miRNA:218.miRNA:1212	ca-ucacgggcgugacuaaca
                                   *********************	24:::44	23--43	>>C17708545.Lu0910.pre-miRNA:218.miRNA:1213	acgggcgugacuaacagucug
                            *********************	17:::37	17--36	>>C17708545.Lu0910.pre-miRNA:218.miRNA:1214	auca-ucacgggcgugacuaa
                                 *********************	22:::42	21--41	>>C17708545.Lu0910.pre-miRNA:218.miRNA:1215	ucacgggcgugacuaacaguc
                                  *********************	23:::43	22--42	>>C17708545.Lu0910.pre-miRNA:218.miRNA:1216	cacgggcgugacuaacagucu
>>C17708545.Lu0910.pre-miRNA:218
	ugugugaauggaugguuuuggguucuguucgguuuuucuccguguucuuagaaaucgguuguuaggagaaucaucacgggcgugacuaacagucugucacggacgugaucacuagguagaucauggccguggucaguaguagucacgaucgugacugauaggagaacaacggguguggcgaacaguaggacacgagcaugguagucaugucaccacgaacgugguggucaguaggccacaugcgugguggccggcauauaaaaucggagucccaauuccagaaguugagaau
	......(((...(((..(((((.....(((((((((...((((((((......(((.((((((......(((((((((..((((((((.....(((((((((.(((((((........))))))).)))))).)))...))))))))..))))).)))).....)))))).)))...((.....)).......))))))))..(((..(((((((((..(((.((((((....)))))))))))))))))).)))....)))))))))..)))))..)))...)))......

###########################################################################################################################

>C17708545.1	is_MIRNA
	VAL:	2.07	MeanVal:	15.352272	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucgguuguuaggagaauca-ucacgggcgugacuaacagucug-ucacggacgugauc
            +++-++++++------++++|+++++--++++++++-----+++|++++++-+++++++
            +++-++++++-----|++++-+++++--++++++++---||+++-++++++-+++++++
    REV:    ugggcaacaagagga-uagucagugcuagcacugaugau--gacuggugccgguacuag
                             *********************	18:::38	18--37	>>C17708545.Lu0910.pre-miRNA:219.miRNA:1217	uca-ucacgggcgugacuaac
                              *********************	19:::39	19--38	>>C17708545.Lu0910.pre-miRNA:219.miRNA:1218	ca-ucacgggcgugacuaaca
                                   *********************	24:::44	23--43	>>C17708545.Lu0910.pre-miRNA:219.miRNA:1219	acgggcgugacuaacagucug
                            *********************	17:::37	17--36	>>C17708545.Lu0910.pre-miRNA:219.miRNA:1220	auca-ucacgggcgugacuaa
                                 *********************	22:::42	21--41	>>C17708545.Lu0910.pre-miRNA:219.miRNA:1221	ucacgggcgugacuaacaguc
                                  *********************	23:::43	22--42	>>C17708545.Lu0910.pre-miRNA:219.miRNA:1222	cacgggcgugacuaacagucu
>>C17708545.Lu0910.pre-miRNA:219
	ugugugaauggaugguuuuggguucuguucgguuuuucuccguguucuuagaaaucgguuguuaggagaaucaucacgggcgugacuaacagucugucacggacgugaucacuagguagaucauggccguggucaguaguagucacgaucgugacugauaggagaacaacggguguggcgaacaguaggacacgagcaugguagucaugucaccacgaacgugguggucaguaggccacaugcgugguggccggcauauaaaaucggagucccaauuccagaaguugagaau
	......(((...(((..(((((.....(((((((((...((((((((......(((.((((((......(((((((((..((((((((.....(((((((((.(((((((........))))))).)))))).)))...))))))))..))))).)))).....)))))).)))...((.....)).......))))))))..(((..(((((((((......((((((....))))))...))))))))).)))....)))))))))..)))))..)))...)))......

###########################################################################################################################

>C17714627.0	is_MIRNA
	VAL:	30.74	MeanVal:	471.925585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucaguguacaaagagaugaaaaaugucagcac---caaaaaaaugcauc
            +++++---+++++---++++--++++-+++---|||++++++++++++++
            +++++---+++++--|++++--++++-+++------++++++++++++++
    REV:    uagucuuuuguuuag-uauuccuuacugucuuucacguuuuuuuacguag
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17714627.Lu0910.pre-miRNA:220.miRNA:1223	acaaagagaugaaaaauguca
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17714627.Lu0910.pre-miRNA:220.miRNA:1224	aaagagaugaaaaaugucagc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17714627.Lu0910.pre-miRNA:220.miRNA:1225	uacaaagagaugaaaaauguc
               *********************	4:::24	4--24	>>C17714627.Lu0910.pre-miRNA:220.miRNA:1226	aguguacaaagagaugaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17714627.Lu0910.pre-miRNA:220.miRNA:1227	aagagaugaaaaaugucagca
                *********************	5:::25	5--25	>>C17714627.Lu0910.pre-miRNA:220.miRNA:1228	guguacaaagagaugaaaaau
>>C17714627.Lu0910.pre-miRNA:220
	aaaucaguguacaaagagaugaaaaaugucagcaccaaaaaaaugcaucggaaccuaaguaauaagcaaggugaaaaucagguuuuaaucuccuauuaaugugcuuuauggugggcagacgagggugugacaaauuugauaggucaaugucaucgcuucaaccuaauaaaaauaaggugggaagaggcuucuaggaaaauucacuucuguaacacugaggcuaucuucagguuaugcagaagcugauugaugcauuuuuuugcacuuucugucauuccuuaugauuuguuuucugau
	..(((((...(((((...((((..((((.(((...((((((((((((((....(((((((...((((..(((....)))..))))...(((((((((....(((((......)))))...((((..((((((...((((....))))))))))..))))................))))))).)).)))..)))).....(((((((((((((.((((((....))))))))..)))))))).)))..))))))))))))))......))).))))..))))..)))))...)))))

###########################################################################################################################

>C17726353.0	is_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	4.83230733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugcaugguguauagaagaauuacaucguaccacggugcaccgugcaccgugcaug-----augg
            +++++++++++++++------++++---++-+++++++-++++++-++++++++++-|||||++++
            +++++++++++++++------++++---++-+++++++-++++++-++++++++++------++++
    REV:    uuacgugucacguauaaacagaaugccccaagguguuaagugguaagugguacgugauacuauacc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C17726353.Lu0910.pre-miRNA:221.miRNA:1229	uuacaucguaccacggugcac
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17726353.Lu0910.pre-miRNA:221.miRNA:1230	uguauagaagaauuacaucgu
                                *********************	21:::41	21--41	>>C17726353.Lu0910.pre-miRNA:221.miRNA:1231	auuacaucguaccacggugca
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17726353.Lu0910.pre-miRNA:221.miRNA:1232	augguguauagaagaauuaca
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17726353.Lu0910.pre-miRNA:221.miRNA:1233	auagaagaauuacaucguacc
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17726353.Lu0910.pre-miRNA:221.miRNA:1234	uagaagaauuacaucguacca
>>C17726353.Lu0910.pre-miRNA:221
	uaccaagguguacugugcauaguggaaguauacuauaucaaggugaucgaugcaucgugcaugauggaaauggaaaacaccaaggugcaauguguauagucggagugcauuaugccaacgugcaaggugcaugguguauagaagaauuacaucguaccacggugcaccgugcaccgugcaugauggaaguucaccauaucauagugcauggugaauggugaauuguggaaccccguaagacaaauaugcacugugcauuguggaagagcaucguacuaaagugcaaagugcaagguggaugguug
	..(((...((((((.(((((..(((.....((((.......))))..((((((.((.((((((.(((...(((......))).((((((.((........))...))))))...))).)))))).(((((((((((((((......((((...((.(((((((.((((((.((((((((((.((((.......))))......)))))))))).)))))).))))))).))...))))......)))))))))))))))......))))))))..)))..))))).))))))...))).......

###########################################################################################################################

>C17726353.1	is_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	5.138706	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugcaugguguauagaagaauuacaucguaccacggugcaccgugcaccgugcaug-----augg
            ++++++--+++++++------++++---++-+++++++-++++++-++++++++++-|||||++++
            ++++++--+++++++------++++---++-+++++++-++++++-++++++++++------++++
    REV:    uuacgugucacguauaaacagaaugccccaagguguuaagugguaagugguacgugauacuauacc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C17726353.Lu0910.pre-miRNA:222.miRNA:1235	uuacaucguaccacggugcac
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17726353.Lu0910.pre-miRNA:222.miRNA:1236	uguauagaagaauuacaucgu
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17726353.Lu0910.pre-miRNA:222.miRNA:1237	augguguauagaagaauuaca
                                *********************	21:::41	21--41	>>C17726353.Lu0910.pre-miRNA:222.miRNA:1238	auuacaucguaccacggugca
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17726353.Lu0910.pre-miRNA:222.miRNA:1239	uagaagaauuacaucguacca
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17726353.Lu0910.pre-miRNA:222.miRNA:1240	auagaagaauuacaucguacc
>>C17726353.Lu0910.pre-miRNA:222
	uaccaagguguacugugcauaguggaaguauacuauaucaaggugaucgaugcaucgugcaugauggaaauggaaaacaccaaggugcaauguguauagucggagugcauuaugccaacgugcaaggugcaugguguauagaagaauuacaucguaccacggugcaccgugcaccgugcaugauggaaguucaccauaucauagugcauggugaauggugaauuguggaaccccguaagacaaauaugcacugugcauuguggaagagcaucguacuaaagugcaaagugcaagguggaugguug
	..(((...((((((.(((((..(((.....((((.......))))..((((((.((.((((((.(((...(((......))).((((((.((........))...))))))...))).)))))).((((((..(((((((......((((...((.(((((((.((((((.((((((((((.((((.......))))......)))))))))).)))))).))))))).))...))))......)))))))..))))))......))))))))..)))..))))).))))))...))).......

###########################################################################################################################

>C17731031.0	is_MIRNA
	VAL:	12.88	MeanVal:	251.503488166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauauucauaacaaugauacau-auauguuuaaaauuc--aauaauuuuuuaucgucgggccaaaauucaggccaauaacaauacccgaccgaagccggguuccagccaccgc-auagagccagucgacaggagguuucggccagc
            ++++++------+++++++++-|++++--+++++++--||++++------------++++++--------+++++++++++-+++++++-++-++-++++++++-++---++-|+++++++++++++++-++-++++--++---++
            ++++++-----|+++++++++--++++--+++++++----++++------------++++++-|||||||+++++++++++-+++++++-++-++-++++++++-++--|++--+++++++++++++++-++-++++--++--|++
    REV:    uuauggauuaa-uuauuauguuuuauaacaauuuuauuuuuuauaauuuuuauaacguccgga-------cugguuauugugaugggcuagccuuagccuaaggccgac-gccauaucucggucggcuggucgucaagaccaa-cg
                            *********************	17:::37	17--36	>>C17731031.Lu0910.pre-miRNA:223.miRNA:1241	auacau-auauguuuaaaauu
                                          *********************	31:::51	30--48	>>C17731031.Lu0910.pre-miRNA:223.miRNA:1242	uaaaauuc--aauaauuuuuu
                                         *********************	30:::50	29--47	>>C17731031.Lu0910.pre-miRNA:223.miRNA:1243	uuaaaauuc--aauaauuuuu
                                             *********************	34:::54	33--51	>>C17731031.Lu0910.pre-miRNA:223.miRNA:1244	aauuc--aauaauuuuuuauc
                             *********************	18:::38	18--37	>>C17731031.Lu0910.pre-miRNA:223.miRNA:1245	uacau-auauguuuaaaauuc
                                                                                       *********************	76:::96	73--93	>>C17731031.Lu0910.pre-miRNA:223.miRNA:1246	auaacaauacccgaccgaagc
>>C17731031.Lu0910.pre-miRNA:223
	cauuuauauaaaauauucauaacaaugauacauauauguuuaaaauucaauaauuuuuuaucgucgggccaaaauucaggccaauaacaauacccgaccgaagccggguuccagccaccgcauagagccagucgacaggagguuucggccagcacuuguuagcaaccagaacugcuggucggcuggcucuauaccgcagccggaauccgauuccgaucggguaguguuauuggucaggccugcaauauuuuuaauauuuuuuauuuuaacaauauuuuguauuauuaauuagguauuaucauucgucau
	...........((((((......(((((((((.((((..(((((((..((((............((((((........(((((((((((.(((((((.((.((.((((((((.((...((.(((((((((((((((.((.((((..((...((........))..))..)))).)).)))))))))))))))..))..)).)))))))).)).)).))))))).))))))))))).))))))............))))....)))))))..))))..))))))))).....))))))............

###########################################################################################################################

>C17742301.0	is_MIRNA
	VAL:	3.95	MeanVal:	67.5401265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuucuuuuucaaaguuaugauc-guuuaugugaacgggc-cugaacuaguucacuuucaugugaa
            ++++--++++++-+++++++-++|+++++++++++-----|+++++++++++++++++++++++++
            ++++--++++++-+++++++|++-+++++++++++------+++++++++++++++++++++++++
    REV:    gaaaagaaaggucucaauac-agacaaauauacuuacaacagacuugaucaagugaaaguacacuu
                                                        *********************	45:::65	43--63	>>C17742301.Lu0910.pre-miRNA:224.miRNA:1247	aacuaguucacuuucauguga
                                                         *********************	46:::66	44--64	>>C17742301.Lu0910.pre-miRNA:224.miRNA:1248	acuaguucacuuucaugugaa
                                                      *********************	43:::63	41--61	>>C17742301.Lu0910.pre-miRNA:224.miRNA:1249	ugaacuaguucacuuucaugu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17742301.Lu0910.pre-miRNA:224.miRNA:1250	uuucuuuuucaaaguuaugau
                                                       *********************	44:::64	42--62	>>C17742301.Lu0910.pre-miRNA:224.miRNA:1251	gaacuaguucacuuucaugug
                                                     *********************	42:::62	40--60	>>C17742301.Lu0910.pre-miRNA:224.miRNA:1252	cugaacuaguucacuuucaug
>>C17742301.Lu0910.pre-miRNA:224
	ugauguuuauauuuuuaacuucacuuacuuuuuauauuguuuugaauugagaacaaauuuuuuuuuuauuuucccuuccucucaaagauaauaucauuagucuuucuuuuucaaaguuaugaucguuuaugugaacgggccugaacuaguucacuuucaugugaauauauccuaaccuaguucacuauauuugaugacguccugucuuccaagcaggucauacuacuuucacaugaaagugaacuaguucagacaacauucauauaaacagacauaacucuggaaagaaaagguucaacacuuagaaaucuuuauauaa
	..((((....((((((((........(((....(((((((((....((((((...........................)))))))))))))))....)))((((..((((((.(((((((.(((((((((((((.....(((((((((((((((((((((((((............(((....)))......((((...(((((.......)))))))))......)))))))))))))))))))))))))......))))))))))).))))))))).))))))..)))).........))))))))....))))..

###########################################################################################################################

>C17742593.0	is_MIRNA
	VAL:	7.20	MeanVal:	94.4460053333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaccauaccauagugcauagugcauagugaauguuggaacuucuuuauacuuuuaugcaaagugcauagugga--aaugcau
            ++++----++++-++++++-++++++-+++-++-++++-++------++-++-++++++++-++++++-++++-||+++++++
            ++++--||++++-++++++-++++++-+++-++-++++-++------++-++-++++++++-++++++-++++---+++++++
    REV:    cgugaa--gguaguacgugacacguggcacguggaaccaugcuacauuaagacaguacguuguacgugguacuauauuacgug
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>C17742593.Lu0910.pre-miRNA:225.miRNA:1253	cuucuuuauacuuuuaugcaa
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>C17742593.Lu0910.pre-miRNA:225.miRNA:1254	acuucuuuauacuuuuaugca
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>C17742593.Lu0910.pre-miRNA:225.miRNA:1255	uucuuuauacuuuuaugcaaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17742593.Lu0910.pre-miRNA:225.miRNA:1256	ucuuuauacuuuuaugcaaag
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17742593.Lu0910.pre-miRNA:225.miRNA:1257	cuuuauacuuuuaugcaaagu
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>C17742593.Lu0910.pre-miRNA:225.miRNA:1258	gaacuucuuuauacuuuuaug
>>C17742593.Lu0910.pre-miRNA:225
	agugcaccauaccauagugcauagugcauagugaauguuggaacuucuuuauacuuuuaugcaaagugcauaguggaaaugcauguacuaaagagcaaagugcacugugcauaauagaaguucgcuauugcagguuucauggugcauagugcauaguagaaauucauuauaccaaguugaacggugcauagggcauggugaaagugccaaauacgaaagugcaauauguauagugggagugcauuauaucauggugcauguugcaugacagaauuacaucguaccaaggugcacggugcacagugcaugauggaagugc
	...((((....((((.((((((.((((((.(((.((.((((.((......((.((.((((((((.((((((.((((.(((((((...............(((((((((((((....(((((..((....))..)))))...)))))))))))))........((((((((((...((((............(((((.......)))))...(((....)))))))..)))))))))).)))))))...)))).)))))).)))))))).)).))......)).)))).)).))).)))))).)))))).))))..))))

###########################################################################################################################

>C17742593.1	is_MIRNA
	VAL:	7.20	MeanVal:	94.4460053333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaccauaccauagugcauagugcauagugaauguuggaacuucuuuauacuuuuaugcaaagugcauagugga--aaugcau
            ++++----++++-++++++-++++++-+++-++-++++-++------++-++-++++++++-++++++-++++-||+++++++
            ++++--||++++-++++++-++++++-+++-++-++++-++------++-++-++++++++-++++++-++++---+++++++
    REV:    cgugaa--gguaguacgugacacguggcacguggaaccaugcuacauuaagacaguacguuguacgugguacuauauuacgug
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>C17742593.Lu0910.pre-miRNA:226.miRNA:1259	cuucuuuauacuuuuaugcaa
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>C17742593.Lu0910.pre-miRNA:226.miRNA:1260	acuucuuuauacuuuuaugca
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>C17742593.Lu0910.pre-miRNA:226.miRNA:1261	uucuuuauacuuuuaugcaaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17742593.Lu0910.pre-miRNA:226.miRNA:1262	ucuuuauacuuuuaugcaaag
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17742593.Lu0910.pre-miRNA:226.miRNA:1263	cuuuauacuuuuaugcaaagu
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>C17742593.Lu0910.pre-miRNA:226.miRNA:1264	gaacuucuuuauacuuuuaug
>>C17742593.Lu0910.pre-miRNA:226
	agugcaccauaccauagugcauagugcauagugaauguuggaacuucuuuauacuuuuaugcaaagugcauaguggaaaugcauguacuaaagagcaaagugcacugugcauaauagaaguucgcuauugcagguuucauggugcauagugcauaguagaaauucauuauaccaaguugaacggugcauagggcauggugaaagugccaaauacgaaagugcaauauguauagugggagugcauuauaucauggugcauguugcaugacagaauuacaucguaccaaggugcacggugcacagugcaugauggaagugc
	...((((....((((.((((((.((((((.(((.((.((((.((......((.((.((((((((.((((((.((((.(((((((...............(((((((((((((.((.(((((..((....))..))))))).)))))))))))))........((((((((((...((((............(((((.......)))))...(((....)))))))..)))))))))).)))))))...)))).)))))).)))))))).)).))......)).)))).)).))).)))))).)))))).))))..))))

###########################################################################################################################

>C17742593.2	is_MIRNA
	VAL:	7.20	MeanVal:	94.4460053333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaccauaccauagugcauagugcauagugaauguuggaacuucuuuauacuuuuaugcaaagugcauagugga--aaugcau
            ++++----++++-++++++-++++++-+++-++-++++-++------++-++-++++++++-++++++-++++-||+++++++
            ++++--||++++-++++++-++++++-+++-++-++++-++------++-++-++++++++-++++++-++++---+++++++
    REV:    cgugaa--gguaguacgugacacguggcacguggaaccaugcuacauuaagacaguacguuguacgugguacuauauuacgug
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>C17742593.Lu0910.pre-miRNA:227.miRNA:1265	cuucuuuauacuuuuaugcaa
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>C17742593.Lu0910.pre-miRNA:227.miRNA:1266	acuucuuuauacuuuuaugca
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>C17742593.Lu0910.pre-miRNA:227.miRNA:1267	uucuuuauacuuuuaugcaaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17742593.Lu0910.pre-miRNA:227.miRNA:1268	ucuuuauacuuuuaugcaaag
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17742593.Lu0910.pre-miRNA:227.miRNA:1269	cuuuauacuuuuaugcaaagu
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>C17742593.Lu0910.pre-miRNA:227.miRNA:1270	gaacuucuuuauacuuuuaug
>>C17742593.Lu0910.pre-miRNA:227
	agugcaccauaccauagugcauagugcauagugaauguuggaacuucuuuauacuuuuaugcaaagugcauaguggaaaugcauguacuaaagagcaaagugcacugugcauaauagaaguucgcuauugcagguuucauggugcauagugcauaguagaaauucauuauaccaaguugaacggugcauagggcauggugaaagugccaaauacgaaagugcaauauguauagugggagugcauuauaucauggugcauguugcaugacagaauuacaucguaccaaggugcacggugcacagugcaugauggaagugc
	...((((....((((.((((((.((((((.(((.((.((((.((......((.((.((((((((.((((((.((((.(((((((...............(((((((((((((....(((((..((....))..)))))...)))))))))))))........((((((((((...((((.((..((.((..(((((.......)))))..)).))...)).))))..)))))))))).)))))))...)))).)))))).)))))))).)).))......)).)))).)).))).)))))).)))))).))))..))))

###########################################################################################################################

>C17745055.0	is_MIRNA
	VAL:	6.74	MeanVal:	114.0826275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucaccuaaacuuuaaauucuaaaccuuaaauaaua--auua-auaauauaucucaaguu
            ++++++++-----++-++++++++-----+++++++||++++|++++++++----+++++
            ++++++++|||||++-++++++++-||||+++++++--++++-++++++++--||+++++
    REV:    agguggau-----auauaagguuua----uuauuaugauaauauauuauauuu--uuuaa
                                         *********************	30:::50	30--47	>>C17745055.Lu0910.pre-miRNA:228.miRNA:1271	aauaaua--auua-auaauau
                                          *********************	31:::51	31--48	>>C17745055.Lu0910.pre-miRNA:228.miRNA:1272	auaaua--auua-auaauaua
                                            *********************	33:::53	33--50	>>C17745055.Lu0910.pre-miRNA:228.miRNA:1273	aaua--auua-auaauauauc
                                           *********************	32:::52	32--49	>>C17745055.Lu0910.pre-miRNA:228.miRNA:1274	uaaua--auua-auaauauau
                                        *********************	29:::49	29--46	>>C17745055.Lu0910.pre-miRNA:228.miRNA:1275	aaauaaua--auua-auaaua
                                             *********************	34:::54	34--51	>>C17745055.Lu0910.pre-miRNA:228.miRNA:1276	aua--auua-auaauauaucu
>>C17745055.Lu0910.pre-miRNA:228
	aauaaaacuuaauaaugagaccacaaauacuuugaaacacuuaauugggaaucauguuucaaaguauucagugugaucucauuaccaaguuugauguuggugcuuggugcuuagggcggccguucauauuaauaucgauuuaccugauucaccuaaacuuuaaauucuaaaccuuaaauaauaauuaauaauauaucucaaguuuuaaucaauuuuuuauauuauauaauaguauuauuauuuggaauauauagguggaaacagccagagagugaaaacucucagugacugaugagguggcauaaguagaaauauucaggc
	....((((((..((((((((.((((((((((((((((((...............))))))))))))))...)))).))))))))..))))))((((((((((..((((((.....))).)))....))))))))))......(((((((((((((.....((.((((((((.....(((((((((((((((((((....(((((......)))))..)))))))).))))..))))))).)))))))).))))))))))....(((.((((((....))))))....(((.....))))))..............))))).

###########################################################################################################################

>C17748049.0	is_MIRNA
	VAL:	11443.37	MeanVal:	290299.201785167	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acc-cuaaccguuaaaccauaaauccuaaaaaaaauauaaaaaauuaauuaaauacuuggucggc
            +++|++++++-++++++--++++---+++++++---------+++++++++++++--++++++++
            +++-++++++|++++++--++++---+++++++-||||||||+++++++++++++--++++++++
    REV:    uggugauugg-gauuugagauuuuuaauuuuuug--------uuaauuaauuuauaugccagccg
                        *********************	13:::33	12--32	>>C17748049.Lu0910.pre-miRNA:229.miRNA:1277	uaaaccauaaauccuaaaaaa
                         *********************	14:::34	13--33	>>C17748049.Lu0910.pre-miRNA:229.miRNA:1278	aaaccauaaauccuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	11--31	>>C17748049.Lu0910.pre-miRNA:229.miRNA:1279	uuaaaccauaaauccuaaaaa
                          *********************	15:::35	14--34	>>C17748049.Lu0910.pre-miRNA:229.miRNA:1280	aaccauaaauccuaaaaaaaa
                      *********************	11:::31	10--30	>>C17748049.Lu0910.pre-miRNA:229.miRNA:1281	guuaaaccauaaauccuaaaa
                           *********************	16:::36	15--35	>>C17748049.Lu0910.pre-miRNA:229.miRNA:1282	accauaaauccuaaaaaaaau
>>C17748049.Lu0910.pre-miRNA:229
	acccuaaccguuaaaccauaaauccuaaaaaaaauauaaaaaauuaauuaaauacuuggucggcauccaacgccuacgguuguacaagacggucggcaugggacgcagaccguauugaacuaccguuggcgucggaugccgaccgcgauggucgggugguuggcgugccgaccguauauuuaauuaauuguuuuuuaauuuuuagaguuuaggguuagugguauuuagucugguaaauuaguaauuaaauauauaucauaauucaagauuaauuuguaaauauacauaccaauaaauuugauaauuguagauaugauaauuga
	(((((((((.((((((..((((...(((((((.........(((((((((((((..((((((((.(((.(((((.(((((.((.(((.((((((.((.......)).)))))).))).)).))))).))))).))).(((((((((.........)))))))))..))))))))..))))))))))))).)))))))...))))..)))))))))))).)))...................((((((....((((((((((((..(((((.(((.(((........))).))).)))))...)))))).)))))).)))))).

###########################################################################################################################

>C17748049.1	is_MIRNA
	VAL:	11443.37	MeanVal:	290299.201785167	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acc-cuaaccguuaaaccauaaauccuaaaaaaaauauaaaaaauuaauuaaauacuuggucggc
            +++|++++++-++++++--++++---+++++++---------+++++++++++++--++++++++
            +++-++++++|++++++--++++---+++++++-||||||||+++++++++++++--++++++++
    REV:    uggugauugg-gauuugagauuuuuaauuuuuug--------uuaauuaauuuauaugccagccg
                        *********************	13:::33	12--32	>>C17748049.Lu0910.pre-miRNA:230.miRNA:1283	uaaaccauaaauccuaaaaaa
                         *********************	14:::34	13--33	>>C17748049.Lu0910.pre-miRNA:230.miRNA:1284	aaaccauaaauccuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	11--31	>>C17748049.Lu0910.pre-miRNA:230.miRNA:1285	uuaaaccauaaauccuaaaaa
                          *********************	15:::35	14--34	>>C17748049.Lu0910.pre-miRNA:230.miRNA:1286	aaccauaaauccuaaaaaaaa
                      *********************	11:::31	10--30	>>C17748049.Lu0910.pre-miRNA:230.miRNA:1287	guuaaaccauaaauccuaaaa
                           *********************	16:::36	15--35	>>C17748049.Lu0910.pre-miRNA:230.miRNA:1288	accauaaauccuaaaaaaaau
>>C17748049.Lu0910.pre-miRNA:230
	acccuaaccguuaaaccauaaauccuaaaaaaaauauaaaaaauuaauuaaauacuuggucggcauccaacgccuacgguuguacaagacggucggcaugggacgcagaccguauugaacuaccguuggcgucggaugccgaccgcgauggucgggugguuggcgugccgaccguauauuuaauuaauuguuuuuuaauuuuuagaguuuaggguuagugguauuuagucugguaaauuaguaauuaaauauauaucauaauucaagauuaauuuguaaauauacauaccaauaaauuugauaauuguagauaugauaauuga
	(((((((((.((((((..((((...(((((((.........(((((((((((((..((((((((.(((.(((((.(((((.((.(((.((((((.((.......)).)))))).))).)).))))).))))).))).(((((((((.........)))))))))..))))))))..))))))))))))).)))))))...))))..)))))))))))).)))(((((((((((....))))..))))))).((((((((((((..(((((.(((.(((........))).))).)))))...)))))).))))))........

###########################################################################################################################

>C17752207.0	is_MIRNA
	VAL:	6.77	MeanVal:	133.145185333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auauugauauaaauuauuuauuuuaguuaa-gacuuaa-ga--uauaucuuauuu
            +++++-+++++++-+++++++--+++----|+++++++|++||++++++++-+++
            +++++-+++++++-+++++++--+++-----+++++++-++--++++++++-+++
    REV:    uguaaauauauuuuauaaguauuguuuuucauugaauuacuccauauagaaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>C17752207.Lu0910.pre-miRNA:231.miRNA:1289	auugauauaaauuauuuauuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17752207.Lu0910.pre-miRNA:231.miRNA:1290	auauaaauuauuuauuuuagu
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17752207.Lu0910.pre-miRNA:231.miRNA:1291	uaaauuauuuauuuuaguuaa
                *********************	5:::25	5--25	>>C17752207.Lu0910.pre-miRNA:231.miRNA:1292	ugauauaaauuauuuauuuua
             *********************	2:::22	2--22	>>C17752207.Lu0910.pre-miRNA:231.miRNA:1293	uauugauauaaauuauuuauu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17752207.Lu0910.pre-miRNA:231.miRNA:1294	uauaaauuauuuauuuuaguu
>>C17752207.Lu0910.pre-miRNA:231
	uaaauagucaauuaaauauuuuauuuuauaaaauuauaaucauguuaugccaugucagcuaauccacauuagcuuuuaauguccacguuagcaaacagagcuugacaguguuagcguaaauuugaauuucgagccacaauaggcauuuccaauugguuguaccauuuuagguuaagacccaauugguugggucgccugaaaucauuacuccaauauauauugauauaaauuauuuauuuuaguuaagacuuaagauauaucuuauuucauguaaaaaagauauaccucauuaaguuacuuuuuguuaugaauauuuuauauaaaugu
	.......((((......(((((((...)))))))..((((..(((((.((..(((..((((((..(((((((...)))))))....))))))..)))..)).)))))..))))........)))).......(((......))).......(((((..(((..(((((((((...(((((((....))))))))))))))))...))).)))))..(((((.(((((((.(((((((..(((....(((((((((((((((((.(((.....))).))))))))..)).))))))).....)))..))))))).))))))).)))))

###########################################################################################################################

>C17790033.0	is_MIRNA
	VAL:	3.54	MeanVal:	26.956869	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guugugcaa--ggugcaugguguaguuucaccuuaccauguugcaccgugcauagug--auagucca
            ++++++++-||++++-----++++++++-+++---+++++-+++++++++++++---||+++++-++
            ++++++++---++++---||++++++++-+++---+++++|+++++++++++++-----+++++-++
    REV:    cgauacgugaaccauuca--acgucaaguugguacggugu-acgugguacguguaaucauaucaugu
                                   *********************	24:::44	22--42	>>C17790033.Lu0910.pre-miRNA:232.miRNA:1295	aguuucaccuuaccauguugc
                                    *********************	25:::45	23--43	>>C17790033.Lu0910.pre-miRNA:232.miRNA:1296	guuucaccuuaccauguugca
                           *********************	16:::36	14--34	>>C17790033.Lu0910.pre-miRNA:232.miRNA:1297	caugguguaguuucaccuuac
                                     *********************	26:::46	24--44	>>C17790033.Lu0910.pre-miRNA:232.miRNA:1298	uuucaccuuaccauguugcac
                          *********************	15:::35	13--33	>>C17790033.Lu0910.pre-miRNA:232.miRNA:1299	gcaugguguaguuucaccuua
                                        *********************	29:::49	27--47	>>C17790033.Lu0910.pre-miRNA:232.miRNA:1300	caccuuaccauguugcaccgu
>>C17790033.Lu0910.pre-miRNA:232
	gcacuguguauaguggaagugcaauguaccaaguuagaaggugaauggugcauaguauaaaugaaacguaauaaggugaguugugcaaggugcaugguguaguuucaccuuaccauguugcaccgugcauagugauaguccaccuuuugaagcuucuuggugcauagugcauauugcacagugcaugguggaagugcacuauaugacguugcauuguggauaguguaaauguacuauacuaaugugcauggugcauguggcaugguugaacugcaacuuaccaagugcauagcauaaggugaaagggcaucauaccaacacguacaauacaaauuggaugguagaagugcauugugcauagug
	.((((((((((((((...((((.((((((((..(((.....))).)))))))).)))).......((.......((((.((((((((.((((.....((((((((.(((...(((((.(((((((((((((...(((((.((.........((((((..((((((.((((.....)))).))))))...))))))(((((((...(((......)))..)))))))...)).))))).....))))))))))))))))))...))).))))))))...))))...))))))))....((((......)))).)))).((.(((.((((....)))).)))))....)).))))))))))))))

###########################################################################################################################

>C17790033.1	is_MIRNA
	VAL:	3.54	MeanVal:	26.956869	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guugugcaa--ggugcaugguguaguuucaccuuaccauguugcaccgugcauagug--auagucca
            ++++++++-||++++-----++++++++-+++---+++++-+++++++++++++---||+++++-++
            ++++++++---++++---||++++++++-+++---+++++|+++++++++++++-----+++++-++
    REV:    cgauacgugaaccauuca--acgucaaguugguacggugu-acgugguacguguaaucauaucaugu
                                   *********************	24:::44	22--42	>>C17790033.Lu0910.pre-miRNA:233.miRNA:1301	aguuucaccuuaccauguugc
                                    *********************	25:::45	23--43	>>C17790033.Lu0910.pre-miRNA:233.miRNA:1302	guuucaccuuaccauguugca
                           *********************	16:::36	14--34	>>C17790033.Lu0910.pre-miRNA:233.miRNA:1303	caugguguaguuucaccuuac
                                     *********************	26:::46	24--44	>>C17790033.Lu0910.pre-miRNA:233.miRNA:1304	uuucaccuuaccauguugcac
                          *********************	15:::35	13--33	>>C17790033.Lu0910.pre-miRNA:233.miRNA:1305	gcaugguguaguuucaccuua
                                        *********************	29:::49	27--47	>>C17790033.Lu0910.pre-miRNA:233.miRNA:1306	caccuuaccauguugcaccgu
>>C17790033.Lu0910.pre-miRNA:233
	gcacuguguauaguggaagugcaauguaccaaguuagaaggugaauggugcauaguauaaaugaaacguaauaaggugaguugugcaaggugcaugguguaguuucaccuuaccauguugcaccgugcauagugauaguccaccuuuugaagcuucuuggugcauagugcauauugcacagugcaugguggaagugcacuauaugacguugcauuguggauaguguaaauguacuauacuaaugugcauggugcauguggcaugguugaacugcaacuuaccaagugcauagcauaaggugaaagggcaucauaccaacacguacaauacaaauuggaugguagaagugcauugugcauagug
	.((((((((((((((...((((.((((((((..(((.....))).)))))))).)))).......((.......((((.((((((((.((((.....((((((((.(((...(((((.(((((((((((((...(((((.((.........((((((..((((((.((((.....)))).))))))...))))))(((((((...(((......)))..)))))))...)).))))).....))))))))))))))))))...))).))))))))...))))...))))))))....((((......)))).))))....(((.((((....)))).)))......)).))))))))))))))

###########################################################################################################################

>C17790033.2	is_MIRNA
	VAL:	2.27	MeanVal:	17.324025	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guugugcaa--ggugcaugguguaguuucaccuuaccauguugcaccgugcauagug--auag
            ++++++++-||++++-----++++++++-+++---+++++-+++++++++++++---||++++
            ++++++++---++++---||++++++++-+++---+++++|+++++++++++++-----++++
    REV:    cgauacgugaaccauuca--acgucaaguugguacggugu-acgugguacguguaaucauauc
                                   *********************	24:::44	22--42	>>C17790033.Lu0910.pre-miRNA:234.miRNA:1307	aguuucaccuuaccauguugc
                                    *********************	25:::45	23--43	>>C17790033.Lu0910.pre-miRNA:234.miRNA:1308	guuucaccuuaccauguugca
                           *********************	16:::36	14--34	>>C17790033.Lu0910.pre-miRNA:234.miRNA:1309	caugguguaguuucaccuuac
                                     *********************	26:::46	24--44	>>C17790033.Lu0910.pre-miRNA:234.miRNA:1310	uuucaccuuaccauguugcac
                          *********************	15:::35	13--33	>>C17790033.Lu0910.pre-miRNA:234.miRNA:1311	gcaugguguaguuucaccuua
                                        *********************	29:::49	27--47	>>C17790033.Lu0910.pre-miRNA:234.miRNA:1312	caccuuaccauguugcaccgu
>>C17790033.Lu0910.pre-miRNA:234
	gcacuguguauaguggaagugcaauguaccaaguuagaaggugaauggugcauaguauaaaugaaacguaauaaggugaguugugcaaggugcaugguguaguuucaccuuaccauguugcaccgugcauagugauaguccaccuuuugaagcuucuuggugcauagugcauauugcacagugcaugguggaagugcacuauaugacguugcauuguggauaguguaaauguacuauacuaaugugcauggugcauguggcaugguugaacugcaacuuaccaagugcauagcauaaggugaaagggcaucauaccaacacguacaauacaaauuggaugguagaagugcauugugcauagug
	.((((((((((((((...((((.((((((((..(((.....))).)))))))).)))).......((.......((((.((((((((.((((.....((((((((.(((...(((((.(((((((((((((...((((((((((....((....))...((((((.((((.....)))).))))))))))))..((((((((...(((......)))..))))))))......)))).....))))))))))))))))))...))).))))))))...))))...))))))))....((((......)))).)))).((.(((.((((....)))).)))))....)).))))))))))))))

###########################################################################################################################

>C17798091.0	is_MIRNA
	VAL:	0.90	MeanVal:	11.7073425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucuucuggggc-gccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuu--uaggga------uc-ccacucgaguccggcaagauc
            ++++--+++++-|+++++--++-+++++++-+++++-----++++---------+++++||++++++||||||++|++++----++++++++++-++
            ++++--+++++--+++++--++-+++++++-+++++----|++++--|||||||+++++--++++++------++-++++---|++++++++++|++
    REV:    uaggguacucuuucgggguaguugauagaguuaucgucau-agucuu-------cgaagagauccuucugagaagugguguag-uaggccguuc-ag
                                 *********************	22:::42	21--41	>>C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1313	auuugucucuguagcuacuuu
                                      *********************	27:::47	26--46	>>C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1314	ucucuguagcuacuuucggua
                              *********************	19:::39	18--38	>>C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1315	uacauuugucucuguagcuac
                               *********************	20:::40	19--39	>>C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1316	acauuugucucuguagcuacu
                                *********************	21:::41	20--40	>>C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1317	cauuugucucuguagcuacuu
                                  *********************	23:::43	22--42	>>C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1318	uuugucucuguagcuacuuuc
>>C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235
	aguuucgucuucuggggcgccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuuuagggaucccacucgaguccggcaagaucuuaucagcacuugcaacuuucaggguucuucaagagcccauuuacaaucucccugacacaauuuccauguugguucagaugaaaguuucgcuggacaggauaguaucguucuuacgucuugaugacuugccggaugauguggugaagagucuuccuagagaagcuucugauacugcuauugagauaguugauggggcuuucucaugggauucuucuuuaccaaaccccacuuuacgagauauuaaucucaagguguuguguggaaugaagguugcugu
	......((((..(((((.(((((..((.(((((((.(((((.....((((.........(((((((((((((((((....((((((((((.((...(((((......(((((((.((((((.....)))))).............((((..((((......))))..))))..)))))))..))))).((((((.(((.......)))))))))..))))))))))))...)))).))......))))))..)))))..))))....))))).))))))).))..)))))..)))))..))))(((((.((.(((.((..((((((..(((((....)))))))))))..)).))))).))))).......

###########################################################################################################################

>C17798091.1	is_MIRNA
	VAL:	0.90	MeanVal:	11.7073425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucuucuggggc-gccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuu--uaggga------uc-ccacucgaguccggcaagauc
            ++++--+++++-|+++++--++-+++++++-+++++-----++++---------+++++||++++++||||||++|++++----++++++++++-++
            ++++--+++++--+++++--++-+++++++-+++++----|++++--|||||||+++++--++++++------++-++++---|++++++++++|++
    REV:    uaggguacucuuucgggguaguugauagaguuaucgucau-agucuu-------cgaagagauccuucugagaagugguguag-uaggccguuc-ag
                                 *********************	22:::42	21--41	>>C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236.miRNA:1319	auuugucucuguagcuacuuu
                                      *********************	27:::47	26--46	>>C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236.miRNA:1320	ucucuguagcuacuuucggua
                              *********************	19:::39	18--38	>>C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236.miRNA:1321	uacauuugucucuguagcuac
                               *********************	20:::40	19--39	>>C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236.miRNA:1322	acauuugucucuguagcuacu
                                *********************	21:::41	20--40	>>C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236.miRNA:1323	cauuugucucuguagcuacuu
                                  *********************	23:::43	22--42	>>C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236.miRNA:1324	uuugucucuguagcuacuuuc
>>C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236
	aguuucgucuucuggggcgccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuuuagggaucccacucgaguccggcaagaucuuaucagcacuugcaacuuucaggguucuucaagagcccauuuacaaucucccugacacaauuuccauguugguucagaugaaaguuucgcuggacaggauaguaucguucuuacgucuugaugacuugccggaugauguggugaagagucuuccuagagaagcuucugauacugcuauugagauaguugauggggcuuucucaugggauucuucuuuaccaaaccccacuuuacgagauauuaaucucaagguguuguguggaaugaagguugcugu
	(((...((((..(((((.(((((..((.(((((((.(((((.....((((.........(((((((((((((((((....((((((((((.((...(((((......(((((((.((((((.....)))))).............((((..((((......))))..))))..)))))))..))))).((((((.(((.......)))))))))..))))))))))))...)))).))......))))))..)))))..))))....))))).))))))).))..)))))..)))))..))))(((((.((.(((.((..((((((..(((((....)))))))))))..)).))))).)))))..)))..

###########################################################################################################################

>C17812518.0	is_MIRNA
	VAL:	1.76	MeanVal:	7.09222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcacuauaccuagc-ggaacggugcauagugcaugguugaaguguaaaauacuaauauguaaugcauau
            +++++++-+++++++-|+++--++++++++++++----+++--+++++---+++----++----+++++++
            +++++++-+++++++--+++-|++++++++++++----+++--+++++-||+++---|++-|||+++++++
    REV:    uacgugacauggauccaccua-ccacgugucacgguaagacgguacgug--guguuu-uga---acguaug
                *********************	5:::25	5--24	>>C17812518.Lu0910.pre-miRNA:237.miRNA:1325	acuauaccuagc-ggaacggu
             *********************	2:::22	2--21	>>C17812518.Lu0910.pre-miRNA:237.miRNA:1326	ugcacuauaccuagc-ggaac
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17812518.Lu0910.pre-miRNA:237.miRNA:1327	auaccuagc-ggaacggugca
              *********************	3:::23	3--22	>>C17812518.Lu0910.pre-miRNA:237.miRNA:1328	gcacuauaccuagc-ggaacg
               *********************	4:::24	4--23	>>C17812518.Lu0910.pre-miRNA:237.miRNA:1329	cacuauaccuagc-ggaacgg
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17812518.Lu0910.pre-miRNA:237.miRNA:1330	uauaccuagc-ggaacggugc
>>C17812518.Lu0910.pre-miRNA:237
	aagugcaccauaccaaggugcacuguacauaguugaagugcacuauaccuagcggaacggugcauagugcaugguugaaguguaaaauacuaauauguaaugcauauaguagguaugcaaguuuuguggugcauggcagaauggcacugugcaccauccaccuagguacagugcaugauggaacuacaccauaccauagugcaugaucuauaguacauuguggagcugcgucauacgaauuugaacugugcacaguugaagugcagcguacuaagguucaaagugauagguggauguuugaagugcaucauaccaaaguguaggugcagaaaggacgugccccauuccauguuggauuguguauagugcaugguggaaguccaccau
	.((((((((.......))))))))((((((((((...(((((((.(((((((.(((..((((((((((((....(((..(((((...(((....((....(((((((.....))))))).))...))).)))))..)))....)))))))))))).)))..))))))).))))))).((((((...(((...(((.((((((....(((((((....)))))))(((((.........((((.(((((....))))).))))))))))))))).))).....)))...((.((((((((....((((((((((....)))).))))))....)))))).)))).))))))....)))))))))).....(((((((....)))))))

###########################################################################################################################

>C17812518.1	is_MIRNA
	VAL:	1.76	MeanVal:	7.09222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcacuauaccuagc-ggaacggugcauagugcaugguugaaguguaaaauacuaauauguaaugcauau
            +++++++-+++++++-|+++--++++++++++++----+++--+++++---+++----++----+++++++
            +++++++-+++++++--+++-|++++++++++++----+++--+++++-||+++---|++-|||+++++++
    REV:    uacgugacauggauccaccua-ccacgugucacgguaagacgguacgug--guguuu-uga---acguaug
                *********************	5:::25	5--24	>>C17812518.Lu0910.pre-miRNA:238.miRNA:1331	acuauaccuagc-ggaacggu
             *********************	2:::22	2--21	>>C17812518.Lu0910.pre-miRNA:238.miRNA:1332	ugcacuauaccuagc-ggaac
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17812518.Lu0910.pre-miRNA:238.miRNA:1333	auaccuagc-ggaacggugca
              *********************	3:::23	3--22	>>C17812518.Lu0910.pre-miRNA:238.miRNA:1334	gcacuauaccuagc-ggaacg
               *********************	4:::24	4--23	>>C17812518.Lu0910.pre-miRNA:238.miRNA:1335	cacuauaccuagc-ggaacgg
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17812518.Lu0910.pre-miRNA:238.miRNA:1336	uauaccuagc-ggaacggugc
>>C17812518.Lu0910.pre-miRNA:238
	aagugcaccauaccaaggugcacuguacauaguugaagugcacuauaccuagcggaacggugcauagugcaugguugaaguguaaaauacuaauauguaaugcauauaguagguaugcaaguuuuguggugcauggcagaauggcacugugcaccauccaccuagguacagugcaugauggaacuacaccauaccauagugcaugaucuauaguacauuguggagcugcgucauacgaauuugaacugugcacaguugaagugcagcguacuaagguucaaagugauagguggauguuugaagugcaucauaccaaaguguaggugcagaaaggacgugccccauuccauguuggauuguguauagugcaugguggaaguccaccau
	.((((((((.......))))))))((((((((((.(((((((((.(((((((.(((..((((((((((((....(((..(((((...(((....((....(((((((.....))))))).))...))).)))))..)))....)))))))))))).)))..))))))).))))))).((((((...(((...(((.((((((....(((((((....)))))))(((((.........((((.(((((....))))).))))))))))))))).))).....)))...((.((((((((....((((((((((....)))).))))))....)))))).)))).)))))).)).)))))))))).....(((((((....)))))))

###########################################################################################################################

>C17812518.2	is_MIRNA
	VAL:	1.76	MeanVal:	7.09222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcacuauaccuagc-ggaacggugcauagugcaugguugaaguguaaaauacuaauauguaaugcauau
            +++++++-+++++++-|+++--++++++++++++----+++--+++++---+++----++----+++++++
            +++++++-+++++++--+++-|++++++++++++----+++--+++++-||+++---|++-|||+++++++
    REV:    uacgugacauggauccaccua-ccacgugucacgguaagacgguacgug--guguuu-uga---acguaug
                *********************	5:::25	5--24	>>C17812518.Lu0910.pre-miRNA:239.miRNA:1337	acuauaccuagc-ggaacggu
             *********************	2:::22	2--21	>>C17812518.Lu0910.pre-miRNA:239.miRNA:1338	ugcacuauaccuagc-ggaac
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17812518.Lu0910.pre-miRNA:239.miRNA:1339	auaccuagc-ggaacggugca
              *********************	3:::23	3--22	>>C17812518.Lu0910.pre-miRNA:239.miRNA:1340	gcacuauaccuagc-ggaacg
               *********************	4:::24	4--23	>>C17812518.Lu0910.pre-miRNA:239.miRNA:1341	cacuauaccuagc-ggaacgg
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17812518.Lu0910.pre-miRNA:239.miRNA:1342	uauaccuagc-ggaacggugc
>>C17812518.Lu0910.pre-miRNA:239
	aagugcaccauaccaaggugcacuguacauaguugaagugcacuauaccuagcggaacggugcauagugcaugguugaaguguaaaauacuaauauguaaugcauauaguagguaugcaaguuuuguggugcauggcagaauggcacugugcaccauccaccuagguacagugcaugauggaacuacaccauaccauagugcaugaucuauaguacauuguggagcugcgucauacgaauuugaacugugcacaguugaagugcagcguacuaagguucaaagugauagguggauguuugaagugcaucauaccaaaguguaggugcagaaaggacgugccccauuccauguuggauuguguauagugcaugguggaaguccaccau
	.................(((((((((((((((((...(((((((.(((((((.(((..((((((((((((....(((..(((((...(((....((....(((((((.....))))))).))...))).)))))..)))....)))))))))))).)))..))))))).))))))).((((((...(((...(((.((((((....(((((((....)))))))(((((.........((((.(((((....))))).))))))))))))))).))).....)))...((.((((((((....((((((((((....)))).))))))....)))))).)))).))))))....)))))))))))))))))(((((....)))))..

###########################################################################################################################

>C17871890.0	is_MIRNA
	VAL:	4.23	MeanVal:	50.369471	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcauggugga--agugcauuguaccauugugaacuguguaacuuuuauaguggaauuuc-accauaccaagcucgaucgugcaaaguagaa
            +++++--++++-||+++++----++++++++++-++-+++++-+++++++-+++--+++++|+++++--++---++-+++++++++--+++++
            +++++--++++---+++++--||++++++++++-++-+++++-+++++++-+++-|+++++-+++++-|++---++-+++++++++--+++++
    REV:    uacguguuaucauaucaugaa--auggugauacgugucacgucgaagauacuacg-ugaagcugguac-gugauaggugguauguugaaucuu
                                            *********************	33:::53	31--51	>>C17871890.Lu0910.pre-miRNA:240.miRNA:1343	gaacuguguaacuuuuauagu
                                           *********************	32:::52	30--50	>>C17871890.Lu0910.pre-miRNA:240.miRNA:1344	ugaacuguguaacuuuuauag
                                             *********************	34:::54	32--52	>>C17871890.Lu0910.pre-miRNA:240.miRNA:1345	aacuguguaacuuuuauagug
                                          *********************	31:::51	29--49	>>C17871890.Lu0910.pre-miRNA:240.miRNA:1346	gugaacuguguaacuuuuaua
                                         *********************	30:::50	28--48	>>C17871890.Lu0910.pre-miRNA:240.miRNA:1347	ugugaacuguguaacuuuuau
                                              *********************	35:::55	33--53	>>C17871890.Lu0910.pre-miRNA:240.miRNA:1348	acuguguaacuuuuauagugg
>>C17871890.Lu0910.pre-miRNA:240
	uucauguggcauaguggaaguguacauuaauaagguguaaagugcaaggagaaguguggaagcgcaccauacaaauauguauuauguauauuggaacugcaauguaccauggugccuggucgauagagugcaugguggaagugcauuguaccauugugaacuguguaacuuuuauaguggaauuucaccauaccaagcucgaucgugcaaaguagaagugcaucauucuaaguuguaugguggauagugcauggucgaagugcaucauagaagcugcacugugcauagugguaaaguacuauacuauugugcauaaugcauggugcaaugcaucauaccaaggacacggugcauguucaaauuacaccauaugaagaagcauaguccaagguaaaugguggaagugcacuauagcuaggugcauugugcauaguggcaaugcacuauaacaagguguacggugcau
	((((((.....(((((........)))))....(((((((..((.........((((((.......)))))).(((((((((..(((...((((...((((.(((((((((....(((.....))).(((((..((((.(((((....((((((((((.((.(((((.(((((((.(((..((((((((((..((...((.(((((((((..(((((........)))))..))))))))).))...)).))))).))))).))).))))))).))))).)).))))))))))..)))))...))))..)))))....))))))))).)))).....))))..)))..)))))))))))..))))))).))))))...((((..((((..........)))).(((((((.......((((((((((........)))))))))).......))))))).))))..

###########################################################################################################################

>C17893406.403.0	is_MIRNA
	VAL:	2.92	MeanVal:	23.8306	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgu--gc
            ++++--++++----+++++++-+++++++++||++
            ++++--++++----+++++++-+++++++++--++
    REV:    gcugucucuugugguccugccucugcuugcgucug
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1349	aagaaauggaggauggcgacg
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1350	gaaauggaggauggcgacgaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1351	agaaauggaggauggcgacga
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1352	aaauggaggauggcgacgaac
                *********************	5:::25	5--25	>>C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1353	gaagaaauggaggauggcgac
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1354	aauggaggauggcgacgaacg
>>C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241
	ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca
	.((((..((((....(((((((.(((((((((((.......))..))))))))).)))))))....))))..))))..(((((((...))))))).

###########################################################################################################################

>C17897514.305.0	is_MIRNA
	VAL:	25.71	MeanVal:	221.399060666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaaaaacagu-gacaaauuucaaaguggccaucauuuc
            ++++++++-++-|+++++-----++++-++---+++++++
            ++++++++-++--+++++|||||++++|++---+++++++
    REV:    ucguuuuuaucuucuguu-----uuuc-ccuugaguaaag
             *********************	2:::22	2--21	>>C17897514.Lu0910.pre-miRNA:242.miRNA:1355	gcaaaaacagu-gacaaauuu
               *********************	4:::24	4--23	>>C17897514.Lu0910.pre-miRNA:242.miRNA:1356	aaaaacagu-gacaaauuuca
                *********************	5:::25	5--24	>>C17897514.Lu0910.pre-miRNA:242.miRNA:1357	aaaacagu-gacaaauuucaa
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17897514.Lu0910.pre-miRNA:242.miRNA:1358	aaacagu-gacaaauuucaaa
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17897514.Lu0910.pre-miRNA:242.miRNA:1359	aacagu-gacaaauuucaaag
>>C17897514.Lu0910.pre-miRNA:242
	uggcaaaaacagugacaaauuucaaaguggccaucauuucgccaauguugaguggauuaauggguuguguguuuuguguugaaggguuaaugagaaaccauuaggccuuaaauaacacuuaacauuuccccaauuuaggaaaugaguucccuuuuugucuucuauuuuugcucauuagucacuucuaauaagggaaacua
	.((((((((.((.(((((.....((((.((...(((((((.(((........))).....((((....(((((..((((((((((.((((((......)))))).))))...))))))..)))))...))))......)))))))...)))))))))))..)).)))))))).(((((......)))))..((....)).

###########################################################################################################################

>C17899764.310.0	is_MIRNA
	VAL:	1.59	MeanVal:	13.580664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggc-uggaauuuccagaucucaaau------ucccgaa
            +++-|++++++++++-++++++-+++||||||+++++++
            +++--++++++++++|++++++-+++------+++++++
    REV:    gcuuaauuuuaaagg-cuagggcuuaauuuucaggguuu
                 *********************	6:::26	5--25	>>C17899764.Lu0910.pre-miRNA:243.miRNA:1360	uggaauuuccagaucucaaau
                    *********************	9:::29	8--25	>>C17899764.Lu0910.pre-miRNA:243.miRNA:1361	aauuuccagaucucaaau---
                   *********************	8:::28	7--25	>>C17899764.Lu0910.pre-miRNA:243.miRNA:1362	gaauuuccagaucucaaau--
                *********************	5:::25	5--24	>>C17899764.Lu0910.pre-miRNA:243.miRNA:1363	-uggaauuuccagaucucaaa
                  *********************	7:::27	6--25	>>C17899764.Lu0910.pre-miRNA:243.miRNA:1364	ggaauuuccagaucucaaau-
               *********************	4:::24	4--23	>>C17899764.Lu0910.pre-miRNA:243.miRNA:1365	c-uggaauuuccagaucucaa
>>C17899764.Lu0910.pre-miRNA:243
	aauucuggcauauaacauaaacgaauuuaacggcuggaauuuccagaucucaaauucccgaaauuuaauuugggacuuuuaauucgggaucggaaauuuuaauucgauauuuggggucccgaguuaguuuauguuucccgaauuagcaaccuacuccauuauugcuac
	.((((.((.....(((((((((........(((.((((((((((.((((((.((((((((((......)))))))......))).))))))))))))))))..)))..((((((....))))))..))))))))).)).))))((((((............)))))).

###########################################################################################################################

>C17899764.322.0	is_MIRNA
	VAL:	1.59	MeanVal:	13.580664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggc-uggaauuuccagaucucaaau------ucccgaa
            +++-|++++++++++-++++++-+++||||||+++++++
            +++--++++++++++|++++++-+++------+++++++
    REV:    gcuuaauuuuaaagg-cuagggcuuaauuuucaggguuu
                 *********************	6:::26	5--25	>>C17899764.Lu0910.pre-miRNA:244.miRNA:1366	uggaauuuccagaucucaaau
                    *********************	9:::29	8--25	>>C17899764.Lu0910.pre-miRNA:244.miRNA:1367	aauuuccagaucucaaau---
                   *********************	8:::28	7--25	>>C17899764.Lu0910.pre-miRNA:244.miRNA:1368	gaauuuccagaucucaaau--
                *********************	5:::25	5--24	>>C17899764.Lu0910.pre-miRNA:244.miRNA:1369	-uggaauuuccagaucucaaa
                  *********************	7:::27	6--25	>>C17899764.Lu0910.pre-miRNA:244.miRNA:1370	ggaauuuccagaucucaaau-
               *********************	4:::24	4--23	>>C17899764.Lu0910.pre-miRNA:244.miRNA:1371	c-uggaauuuccagaucucaa
>>C17899764.Lu0910.pre-miRNA:244
	uaacauaaacgaauuuaacggcuggaauuuccagaucucaaauucccgaaauuuaauuugggacuuuuaauucgggaucggaaauuuuaauucgauauuuggggucccgaguuaguuuauguuucccgaauuagcaaccuacuccauuauugcuac
	.(((((((((........(((.((((((((((.((((((.((((((((((......)))))))......))).))))))))))))))))..)))..((((((....))))))..)))))))))........((((((............)))))).

###########################################################################################################################

>C17899764.376.0	is_MIRNA
	VAL:	1.92	MeanVal:	6.47608	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuugggacuu-----uuaauucgggaucggaaauuuu
            ++++++++---|||||+++++++++++++--++++-++
            ++++++++--------+++++++++++++--++++-++
    REV:    uaagcccuuuguauuugauugagcccugggguuuauag
                             *********************	18:::38	13--33	>>C17899764.Lu0910.pre-miRNA:245.miRNA:1372	uaauucgggaucggaaauuuu
                            *********************	17:::37	12--32	>>C17899764.Lu0910.pre-miRNA:245.miRNA:1373	uuaauucgggaucggaaauuu
                           *********************	16:::36	12--31	>>C17899764.Lu0910.pre-miRNA:245.miRNA:1374	-uuaauucgggaucggaaauu
>>C17899764.Lu0910.pre-miRNA:245
	aauuugggacuuuuaauucgggaucggaaauuuuaauucgauauuuggggucccgaguuaguuuauguuucccgaauuagcaaccuacuccauuauugcuac
	.((((((((...(((((((((((((..((((.((.....)).))))..)))))))))))))........))))))))((((((............)))))).

###########################################################################################################################

>C17902880.16.0	is_MIRNA
	VAL:	3.42	MeanVal:	37.1596533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggaugauuuuauaggaugu-ugau---gau-ggauugauggaug-gguu----gguugaga-aauuc-ggugauaucaa
            ++++++-+++++---++++++-|++++|||+++|++++++++++---|++++||||+++++---|++++-|+++++-+++++
            ++++++|+++++---++++++--++++---+++-++++++++++----++++----+++++----++++--+++++-+++++
    REV:    cuuucu-cuaaacuuuuuuauuuacuaucucuauccuaacuacugucacuagacuuccaacguuguuaguaucguuuuaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:246.miRNA:1375	aaggaugauuuuauaggaugu
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:246.miRNA:1376	augauuuuauaggaugu-uga
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:246.miRNA:1377	ugauuuuauaggaugu-ugau
                   *********************	8:::28	8--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:246.miRNA:1378	gauuuuauaggaugu-ugau-
                *********************	5:::25	5--24	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:246.miRNA:1379	gaugauuuuauaggaugu-ug
              *********************	3:::23	3--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:246.miRNA:1380	aggaugauuuuauaggaugu-
>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:246
	gccauggucguguuguucuucugucggcuggguccuuuuuaccagaaagagacagacaggagacuuacguguccgggaaaugaggaagagaaggaugauuuuauaggauguugaugauggauugauggauggguugguugagaaauucggugauaucaauggauuugauuuugcuaugauuguugcaaccuucagaucacugucaucaauccuaucucuaucauuuauuuuuucaaaucucuuucgacuuauuaaauaaauuauuacuauuuuucauuuccaagucaaacgauggccaucuguuuuccucuucccaaaaaaguuggcaauggauaaaaucggaaccauagucgauuuuuuuuuuugaaaaacuuacaucaauaacuuuuuauuucauuguaaauuucuaaaaagguuauuaacugaauuuaaaaauaaauuuuauucgguguuauuuuagcacguuaaaaaaaguuuuuuaac
	(((((((.(((((...(((((((((......((((((((.....))))).))).)))))))))...))))).)).((((((((((((..((((((.(((((...((((((.(((((((((((((((((...(((((((((...((((.(((((.(((((.....))))).)))))..))))....)))))....))))....)))))))))).)))...))))..))))))...))))))))))).........((((...))))....))))))))))))..........)))))...................((((((((((((.((((............)))).))))))))))))..(((((((((((.....(((((((((((...................))))))))))).(((((((..((.......))..)))))))....((((((....)))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17902880.18.0	is_MIRNA
	VAL:	3.42	MeanVal:	37.1596533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggaugauuuuauaggaugu-ugau---gau-ggauugauggaug-gguu----gguugaga-aauuc-ggugauaucaa
            ++++++-+++++---++++++-|++++|||+++|++++++++++---|++++||||+++++---|++++-|+++++-+++++
            ++++++|+++++---++++++--++++---+++-++++++++++----++++----+++++----++++--+++++-+++++
    REV:    cuuucu-cuaaacuuuuuuauuuacuaucucuauccuaacuacugucacuagacuuccaacguuguuaguaucguuuuaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:247.miRNA:1381	aaggaugauuuuauaggaugu
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:247.miRNA:1382	augauuuuauaggaugu-uga
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:247.miRNA:1383	ugauuuuauaggaugu-ugau
                   *********************	8:::28	8--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:247.miRNA:1384	gauuuuauaggaugu-ugau-
                *********************	5:::25	5--24	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:247.miRNA:1385	gaugauuuuauaggaugu-ug
              *********************	3:::23	3--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:247.miRNA:1386	aggaugauuuuauaggaugu-
>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:247
	cauggucguguuguucuucugucggcuggguccuuuuuaccagaaagagacagacaggagacuuacguguccgggaaaugaggaagagaaggaugauuuuauaggauguugaugauggauugauggauggguugguugagaaauucggugauaucaauggauuugauuuugcuaugauuguugcaaccuucagaucacugucaucaauccuaucucuaucauuuauuuuuucaaaucucuuucgacuuauuaaauaaauuauuacuauuuuucauuuccaagucaaacgauggccaucuguuuuccucuucccaaaaaaguuggcaauggauaaaaucggaaccauagucgauuuuuuuuuuugaaaaacuuacaucaauaacuuuuuauuucauuguaaauuucuaaaaagguuauuaacugaauuuaaaaauaaauuuuauucgguguuauuuuagcacguuaaaaaaaguuuuuuaac
	.(((((((((((.....((((((..((((..........)))).....))))))..(((.((....)).))).((((((((((((..((((((.(((((...((((((.(((((((((((((((((...(((((((((...((((.(((((.(((((.....))))).)))))..))))....)))))....))))....)))))))))).)))...))))..))))))...))))))))))).........((((...))))....))))))))))))......))).))))))))................((((((((((((.((((............)))).))))))))))))..(((((((((((.....(((((((((((...................))))))))))).(((((((..((.......))..)))))))....((((((....)))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17902880.18.1	is_MIRNA
	VAL:	3.42	MeanVal:	37.1596533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggaugauuuuauaggaugu-ugau---gau-ggauugauggaug-gguu----gguugaga-aauuc-ggugauaucaa
            ++++++-+++++---++++++-|++++|||+++|++++++++++---|++++||||+++++---|++++-|+++++-+++++
            ++++++|+++++---++++++--++++---+++-++++++++++----++++----+++++----++++--+++++-+++++
    REV:    cuuucu-cuaaacuuuuuuauuuacuaucucuauccuaacuacugucacuagacuuccaacguuguuaguaucguuuuaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:248.miRNA:1387	aaggaugauuuuauaggaugu
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:248.miRNA:1388	augauuuuauaggaugu-uga
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:248.miRNA:1389	ugauuuuauaggaugu-ugau
                   *********************	8:::28	8--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:248.miRNA:1390	gauuuuauaggaugu-ugau-
                *********************	5:::25	5--24	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:248.miRNA:1391	gaugauuuuauaggaugu-ug
              *********************	3:::23	3--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:248.miRNA:1392	aggaugauuuuauaggaugu-
>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:248
	cauggucguguuguucuucugucggcuggguccuuuuuaccagaaagagacagacaggagacuuacguguccgggaaaugaggaagagaaggaugauuuuauaggauguugaugauggauugauggauggguugguugagaaauucggugauaucaauggauuugauuuugcuaugauuguugcaaccuucagaucacugucaucaauccuaucucuaucauuuauuuuuucaaaucucuuucgacuuauuaaauaaauuauuacuauuuuucauuuccaagucaaacgauggccaucuguuuuccucuucccaaaaaaguuggcaauggauaaaaucggaaccauagucgauuuuuuuuuuugaaaaacuuacaucaauaacuuuuuauuucauuguaaauuucuaaaaagguuauuaacugaauuuaaaaauaaauuuuauucgguguuauuuuagcacguuaaaaaaaguuuuuuaac
	.(((((((((((...((((((((..((((..........)))).....))))))..(((.((....)).))).((((((((((((..((((((.(((((...((((((.(((((((((((((((((...(((((((((...((((.(((((.(((((.....))))).)))))..))))....)))))....))))....)))))))))).)))...))))..))))))...))))))))))).........((((...))))....)))))))))))).))...))).))))))))................((((((((((((.((((............)))).))))))))))))..(((((((((((.....(((((((((((...................))))))))))).(((((((..((.......))..)))))))....((((((....)))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17902880.23.0	is_MIRNA
	VAL:	3.42	MeanVal:	37.1596533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggaugauuuuauaggaugu-ugau---gau-ggauugauggaug-gguu----gguugaga-aauuc-ggugauaucaa
            ++++++-+++++---++++++-|++++|||+++|++++++++++---|++++||||+++++---|++++-|+++++-+++++
            ++++++|+++++---++++++--++++---+++-++++++++++----++++----+++++----++++--+++++-+++++
    REV:    cuuucu-cuaaacuuuuuuauuuacuaucucuauccuaacuacugucacuagacuuccaacguuguuaguaucguuuuaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:249.miRNA:1393	aaggaugauuuuauaggaugu
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:249.miRNA:1394	augauuuuauaggaugu-uga
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:249.miRNA:1395	ugauuuuauaggaugu-ugau
                   *********************	8:::28	8--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:249.miRNA:1396	gauuuuauaggaugu-ugau-
                *********************	5:::25	5--24	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:249.miRNA:1397	gaugauuuuauaggaugu-ug
              *********************	3:::23	3--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:249.miRNA:1398	aggaugauuuuauaggaugu-
>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:249
	ucguguuguucuucugucggcuggguccuuuuuaccagaaagagacagacaggagacuuacguguccgggaaaugaggaagagaaggaugauuuuauaggauguugaugauggauugauggauggguugguugagaaauucggugauaucaauggauuugauuuugcuaugauuguugcaaccuucagaucacugucaucaauccuaucucuaucauuuauuuuuucaaaucucuuucgacuuauuaaauaaauuauuacuauuuuucauuuccaagucaaacgauggccaucuguuuuccucuucccaaaaaaguuggcaauggauaaaaucggaaccauagucgauuuuuuuuuuugaaaaacuuacaucaauaacuuuuuauuucauuguaaauuucuaaaaagguuauuaacugaauuuaaaaauaaauuuuauucgguguuauuuuagcacguuaaaaaaaguuuuuuaac
	.((((..((.((((((((......((((((((.....))))).))).)))))))))).)))).....(((((..((((((((((((((.(((((...((((((.(((((((((((((((((...(((((((((...((((.(((((.(((((.....))))).)))))..))))....)))))....))))....)))))))))).)))...))))..))))))...)))))))))))......................................((((.....))))......))))))))))))).(((((((((((.((((............)))).)))))))))))...(((((((((((.....(((((((((((...................))))))))))).(((((((..((.......))..)))))))....((((((....)))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17902880.23.1	is_MIRNA
	VAL:	3.42	MeanVal:	37.1596533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggaugauuuuauaggaugu-ugau---gau-ggauugauggaug-gguu----gguugaga-aauuc-ggugauaucaa
            ++++++-+++++---++++++-|++++|||+++|++++++++++---|++++||||+++++---|++++-|+++++-+++++
            ++++++|+++++---++++++--++++---+++-++++++++++----++++----+++++----++++--+++++-+++++
    REV:    cuuucu-cuaaacuuuuuuauuuacuaucucuauccuaacuacugucacuagacuuccaacguuguuaguaucguuuuaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:250.miRNA:1399	aaggaugauuuuauaggaugu
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:250.miRNA:1400	augauuuuauaggaugu-uga
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:250.miRNA:1401	ugauuuuauaggaugu-ugau
                   *********************	8:::28	8--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:250.miRNA:1402	gauuuuauaggaugu-ugau-
                *********************	5:::25	5--24	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:250.miRNA:1403	gaugauuuuauaggaugu-ug
              *********************	3:::23	3--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:250.miRNA:1404	aggaugauuuuauaggaugu-
>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:250
	ucguguuguucuucugucggcuggguccuuuuuaccagaaagagacagacaggagacuuacguguccgggaaaugaggaagagaaggaugauuuuauaggauguugaugauggauugauggauggguugguugagaaauucggugauaucaauggauuugauuuugcuaugauuguugcaaccuucagaucacugucaucaauccuaucucuaucauuuauuuuuucaaaucucuuucgacuuauuaaauaaauuauuacuauuuuucauuuccaagucaaacgauggccaucuguuuuccucuucccaaaaaaguuggcaauggauaaaaucggaaccauagucgauuuuuuuuuuugaaaaacuuacaucaauaacuuuuuauuucauuguaaauuucuaaaaagguuauuaacugaauuuaaaaauaaauuuuauucgguguuauuuuagcacguuaaaaaaaguuuuuuaac
	.((((....(((((((((......((((((((.....))))).))).)))))))))..)))).....(((((..((((((((((((((.(((((...((((((.(((((((((((((((((...(((((((((...((((.(((((.(((((.....))))).)))))..))))....)))))....))))....)))))))))).)))...))))..))))))...)))))))))))......................................((((.....))))......))))))))))))).(((((((((((.((((............)))).)))))))))))...(((((((((((.....(((((((((((...................))))))))))).(((((((..((.......))..)))))))....((((((....)))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17902880.23.2	is_MIRNA
	VAL:	3.42	MeanVal:	37.1596533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggaugauuuuauaggaugu-ugau---gau-ggauugauggaug-gguu----gguugaga-aauuc-ggugauaucaa
            ++++++-+++++---++++++-|++++|||+++|++++++++++---|++++||||+++++---|++++-|+++++-+++++
            ++++++|+++++---++++++--++++---+++-++++++++++----++++----+++++----++++--+++++-+++++
    REV:    cuuucu-cuaaacuuuuuuauuuacuaucucuauccuaacuacugucacuagacuuccaacguuguuaguaucguuuuaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:251.miRNA:1405	aaggaugauuuuauaggaugu
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:251.miRNA:1406	augauuuuauaggaugu-uga
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:251.miRNA:1407	ugauuuuauaggaugu-ugau
                   *********************	8:::28	8--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:251.miRNA:1408	gauuuuauaggaugu-ugau-
                *********************	5:::25	5--24	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:251.miRNA:1409	gaugauuuuauaggaugu-ug
              *********************	3:::23	3--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:251.miRNA:1410	aggaugauuuuauaggaugu-
>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:251
	ucguguuguucuucugucggcuggguccuuuuuaccagaaagagacagacaggagacuuacguguccgggaaaugaggaagagaaggaugauuuuauaggauguugaugauggauugauggauggguugguugagaaauucggugauaucaauggauuugauuuugcuaugauuguugcaaccuucagaucacugucaucaauccuaucucuaucauuuauuuuuucaaaucucuuucgacuuauuaaauaaauuauuacuauuuuucauuuccaagucaaacgauggccaucuguuuuccucuucccaaaaaaguuggcaauggauaaaaucggaaccauagucgauuuuuuuuuuugaaaaacuuacaucaauaacuuuuuauuucauuguaaauuucuaaaaagguuauuaacugaauuuaaaaauaaauuuuauucgguguuauuuuagcacguuaaaaaaaguuuuuuaac
	.((((..((.((((((((......((((((((.....))))).))).)))))))))).)))).....(((((..((((((((((((((.(((((...((((((.(((((((((((((((((...(((((((((...((((.(((((.(((((.....))))).)))))..))))....)))))....))))....)))))))))).)))...))))..))))))...)))))))))))(((((...((((.((..((....))..)).))))..)))))....(((....)))..))))))))))))).(((((((((((.((((............)))).)))))))))))...(((((((((((.....(((((((((((...................))))))))))).(((((((..((.......))..)))))))....((((((....)))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17902880.37.0	is_MIRNA
	VAL:	3.42	MeanVal:	37.1596533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggaugauuuuauaggaugu-ugau---gau-ggauugauggaug-gguu----gguugaga-aauuc-ggugauaucaa
            ++++++-+++++---++++++-|++++|||+++|++++++++++---|++++||||+++++---|++++-|+++++-+++++
            ++++++|+++++---++++++--++++---+++-++++++++++----++++----+++++----++++--+++++-+++++
    REV:    cuuucu-cuaaacuuuuuuauuuacuaucucuauccuaacuacugucacuagacuuccaacguuguuaguaucguuuuaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:252.miRNA:1411	aaggaugauuuuauaggaugu
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:252.miRNA:1412	augauuuuauaggaugu-uga
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:252.miRNA:1413	ugauuuuauaggaugu-ugau
                   *********************	8:::28	8--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:252.miRNA:1414	gauuuuauaggaugu-ugau-
                *********************	5:::25	5--24	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:252.miRNA:1415	gaugauuuuauaggaugu-ug
              *********************	3:::23	3--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:252.miRNA:1416	aggaugauuuuauaggaugu-
>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:252
	ugucggcuggguccuuuuuaccagaaagagacagacaggagacuuacguguccgggaaaugaggaagagaaggaugauuuuauaggauguugaugauggauugauggauggguugguugagaaauucggugauaucaauggauuugauuuugcuaugauuguugcaaccuucagaucacugucaucaauccuaucucuaucauuuauuuuuucaaaucucuuucgacuuauuaaauaaauuauuacuauuuuucauuuccaagucaaacgauggccaucuguuuuccucuucccaaaaaaguuggcaauggauaaaaucggaaccauagucgauuuuuuuuuuugaaaaacuuacaucaauaacuuuuuauuucauuguaaauuucuaaaaagguuauuaacugaauuuaaaaauaaauuuuauucgguguuauuuuagcacguuaaaaaaaguuuuuuaac
	.(((((((((((((.((((((((((..((((((((..(((.((....)).))).((((((((((((..((((((.(((((...((((((.(((((((((((((((((...(((((((((...((((.(((((.(((((.....))))).)))))..))))....)))))....))))....)))))))))).)))...))))..))))))...))))))))))).........((((...))))....))))))))))))..((((.....))))..))))))))..))...((((.....))))...))).)))))..))).)).))))))))........(((((((((((.....(((((((((((...................))))))))))).(((((((..((.......))..)))))))....((((((....)))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17902880.45.0	is_MIRNA
	VAL:	3.42	MeanVal:	37.1596533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggaugauuuuauaggaugu-ugau---gau-ggauugauggaug-gguu----gguugaga-aauuc-ggugauaucaa
            ++++++-+++++---++++++-|++++|||+++|++++++++++---|++++||||+++++---|++++-|+++++-+++++
            ++++++|+++++---++++++--++++---+++-++++++++++----++++----+++++----++++--+++++-+++++
    REV:    cuuucu-cuaaacuuuuuuauuuacuaucucuauccuaacuacugucacuagacuuccaacguuguuaguaucguuuuaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:253.miRNA:1417	aaggaugauuuuauaggaugu
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:253.miRNA:1418	augauuuuauaggaugu-uga
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:253.miRNA:1419	ugauuuuauaggaugu-ugau
                   *********************	8:::28	8--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:253.miRNA:1420	gauuuuauaggaugu-ugau-
                *********************	5:::25	5--24	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:253.miRNA:1421	gaugauuuuauaggaugu-ug
              *********************	3:::23	3--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:253.miRNA:1422	aggaugauuuuauaggaugu-
>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:253
	ggguccuuuuuaccagaaagagacagacaggagacuuacguguccgggaaaugaggaagagaaggaugauuuuauaggauguugaugauggauugauggauggguugguugagaaauucggugauaucaauggauuugauuuugcuaugauuguugcaaccuucagaucacugucaucaauccuaucucuaucauuuauuuuuucaaaucucuuucgacuuauuaaauaaauuauuacuauuuuucauuuccaagucaaacgauggccaucuguuuuccucuucccaaaaaaguuggcaauggauaaaaucggaaccauagucgauuuuuuuuuuugaaaaacuuacaucaauaacuuuuuauuucauuguaaauuucuaaaaagguuauuaacugaauuuaaaaauaaauuuuauucgguguuauuuuagcacguuaaaaaaaguuuuuuaac
	(((...........(((..((((((((..(((.((....)).))).((((((((((((..((((((.(((((...((((((.(((((((((((((((((...(((((((((...((((.(((((.(((((.....))))).)))))..))))....)))))....))))....)))))))))).)))...))))..))))))...))))))))))).........((((...))))....))))))))))))..((((.....))))..))))))))..))).))).(((((((((((.((((............)))).)))))))))))...(((((((((((.....(((((((((((...................))))))))))).(((((((..((.......))..)))))))....((((((....)))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17902880.58.0	is_MIRNA
	VAL:	3.42	MeanVal:	37.1596533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggaugauuuuauaggaugu-ugau---gau-ggauugauggaug-gguu----gguugaga-aauuc-ggugauaucaa
            ++++++-+++++---++++++-|++++|||+++|++++++++++---|++++||||+++++---|++++-|+++++-+++++
            ++++++|+++++---++++++--++++---+++-++++++++++----++++----+++++----++++--+++++-+++++
    REV:    cuuucu-cuaaacuuuuuuauuuacuaucucuauccuaacuacugucacuagacuuccaacguuguuaguaucguuuuaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:254.miRNA:1423	aaggaugauuuuauaggaugu
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:254.miRNA:1424	augauuuuauaggaugu-uga
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:254.miRNA:1425	ugauuuuauaggaugu-ugau
                   *********************	8:::28	8--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:254.miRNA:1426	gauuuuauaggaugu-ugau-
                *********************	5:::25	5--24	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:254.miRNA:1427	gaugauuuuauaggaugu-ug
              *********************	3:::23	3--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:254.miRNA:1428	aggaugauuuuauaggaugu-
>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:254
	cagaaagagacagacaggagacuuacguguccgggaaaugaggaagagaaggaugauuuuauaggauguugaugauggauugauggauggguugguugagaaauucggugauaucaauggauuugauuuugcuaugauuguugcaaccuucagaucacugucaucaauccuaucucuaucauuuauuuuuucaaaucucuuucgacuuauuaaauaaauuauuacuauuuuucauuuccaagucaaacgauggccaucuguuuuccucuucccaaaaaaguuggcaauggauaaaaucggaaccauagucgauuuuuuuuuuugaaaaacuuacaucaauaacuuuuuauuucauuguaaauuucuaaaaagguuauuaacugaauuuaaaaauaaauuuuauucgguguuauuuuagcacguuaaaaaaaguuuuuuaac
	.(((..((((((((..(((.((....)).))).((((((((((((..((((((.(((((...((((((.(((((((((((((((((...(((((((((...((((.(((((.(((((.....))))).)))))..))))....)))))....))))....)))))))))).)))...))))..))))))...))))))))))).........((((...))))....))))))))))))..((((.....))))..))))))))..)))....((((((((((((.((((............)))).))))))))))))..(((((((((((.....(((((((((((...................))))))))))).(((((((..((.......))..)))))))....((((((....)))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17902880.63.0	is_MIRNA
	VAL:	3.42	MeanVal:	37.1596533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggaugauuuuauaggaugu-ugau---gau-ggauugauggaug-gguu----gguugaga-aauuc-ggugauaucaa
            ++++++-+++++---++++++-|++++|||+++|++++++++++---|++++||||+++++---|++++-|+++++-+++++
            ++++++|+++++---++++++--++++---+++-++++++++++----++++----+++++----++++--+++++-+++++
    REV:    cuuucu-cuaaacuuuuuuauuuacuaucucuauccuaacuacugucacuagacuuccaacguuguuaguaucguuuuaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:255.miRNA:1429	aaggaugauuuuauaggaugu
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:255.miRNA:1430	augauuuuauaggaugu-uga
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:255.miRNA:1431	ugauuuuauaggaugu-ugau
                   *********************	8:::28	8--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:255.miRNA:1432	gauuuuauaggaugu-ugau-
                *********************	5:::25	5--24	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:255.miRNA:1433	gaugauuuuauaggaugu-ug
              *********************	3:::23	3--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:255.miRNA:1434	aggaugauuuuauaggaugu-
>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:255
	agagacagacaggagacuuacguguccgggaaaugaggaagagaaggaugauuuuauaggauguugaugauggauugauggauggguugguugagaaauucggugauaucaauggauuugauuuugcuaugauuguugcaaccuucagaucacugucaucaauccuaucucuaucauuuauuuuuucaaaucucuuucgacuuauuaaauaaauuauuacuauuuuucauuuccaagucaaacgauggccaucuguuuuccucuucccaaaaaaguuggcaauggauaaaaucggaaccauagucgauuuuuuuuuuugaaaaacuuacaucaauaacuuuuuauuucauuguaaauuucuaaaaagguuauuaacugaauuuaaaaauaaauuuuauucgguguuauuuuagcacguuaaaaaaaguuuuuuaac
	.((((((((..(((.((....)).))).((((((((((((..((((((.(((((...((((((.(((((((((((((((((...(((((((((...((((.(((((.(((((.....))))).)))))..))))....)))))....))))....)))))))))).)))...))))..))))))...))))))))))).........((((...))))....))))))))))))..((((.....))))..)))))))).........((((((((((((.((((............)))).))))))))))))..(((((((((((.....(((((((((((...................))))))))))).(((((((..((.......))..)))))))....((((((....)))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17902880.73.0	is_MIRNA
	VAL:	3.42	MeanVal:	37.1596533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggaugauuuuauaggaugu-ugau---gau-ggauugauggaug-gguu----gguugaga-aauuc-ggugauaucaa
            ++++++-+++++---++++++-|++++|||+++|++++++++++---|++++||||+++++---|++++-|+++++-+++++
            ++++++|+++++---++++++--++++---+++-++++++++++----++++----+++++----++++--+++++-+++++
    REV:    cuuucu-cuaaacuuuuuuauuuacuaucucuauccuaacuacugucacuagacuuccaacguuguuaguaucguuuuaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:256.miRNA:1435	aaggaugauuuuauaggaugu
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:256.miRNA:1436	augauuuuauaggaugu-uga
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:256.miRNA:1437	ugauuuuauaggaugu-ugau
                   *********************	8:::28	8--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:256.miRNA:1438	gauuuuauaggaugu-ugau-
                *********************	5:::25	5--24	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:256.miRNA:1439	gaugauuuuauaggaugu-ug
              *********************	3:::23	3--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:256.miRNA:1440	aggaugauuuuauaggaugu-
>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:256
	aggagacuuacguguccgggaaaugaggaagagaaggaugauuuuauaggauguugaugauggauugauggauggguugguugagaaauucggugauaucaauggauuugauuuugcuaugauuguugcaaccuucagaucacugucaucaauccuaucucuaucauuuauuuuuucaaaucucuuucgacuuauuaaauaaauuauuacuauuuuucauuuccaagucaaacgauggccaucuguuuuccucuucccaaaaaaguuggcaauggauaaaaucggaaccauagucgauuuuuuuuuuugaaaaacuuacaucaauaacuuuuuauuucauuguaaauuucuaaaaagguuauuaacugaauuuaaaaauaaauuuuauucgguguuauuuuagcacguuaaaaaaaguuuuuuaac
	.(((.((....)).)))(((((..((((((((((((((.(((((...((((((.(((((((((((((((((...(((((((((...((((.(((((.(((((.....))))).)))))..))))....)))))....))))....)))))))))).)))...))))..))))))...)))))))))))......................................((((.....))))......))))))))))))).(((((((((((.((((............)))).)))))))))))...(((((((((((.....(((((((((((...................))))))))))).(((((((..((.......))..)))))))....((((((....)))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17902880.73.1	is_MIRNA
	VAL:	3.42	MeanVal:	37.1596533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggaugauuuuauaggaugu-ugau---gau-ggauugauggaug-gguu----gguugaga-aauuc-ggugauaucaa
            ++++++-+++++---++++++-|++++|||+++|++++++++++---|++++||||+++++---|++++-|+++++-+++++
            ++++++|+++++---++++++--++++---+++-++++++++++----++++----+++++----++++--+++++-+++++
    REV:    cuuucu-cuaaacuuuuuuauuuacuaucucuauccuaacuacugucacuagacuuccaacguuguuaguaucguuuuaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:257.miRNA:1441	aaggaugauuuuauaggaugu
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:257.miRNA:1442	augauuuuauaggaugu-uga
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:257.miRNA:1443	ugauuuuauaggaugu-ugau
                   *********************	8:::28	8--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:257.miRNA:1444	gauuuuauaggaugu-ugau-
                *********************	5:::25	5--24	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:257.miRNA:1445	gaugauuuuauaggaugu-ug
              *********************	3:::23	3--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:257.miRNA:1446	aggaugauuuuauaggaugu-
>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:257
	aggagacuuacguguccgggaaaugaggaagagaaggaugauuuuauaggauguugaugauggauugauggauggguugguugagaaauucggugauaucaauggauuugauuuugcuaugauuguugcaaccuucagaucacugucaucaauccuaucucuaucauuuauuuuuucaaaucucuuucgacuuauuaaauaaauuauuacuauuuuucauuuccaagucaaacgauggccaucuguuuuccucuucccaaaaaaguuggcaauggauaaaaucggaaccauagucgauuuuuuuuuuugaaaaacuuacaucaauaacuuuuuauuucauuguaaauuucuaaaaagguuauuaacugaauuuaaaaauaaauuuuauucgguguuauuuuagcacguuaaaaaaaguuuuuuaac
	.(((.((....)).)))(((((..((((((((((((((.(((((...((((((.(((((((((((((((((...(((((((((...((((.(((((.(((((.....))))).)))))..))))....)))))....))))....)))))))))).)))...))))..))))))...)))))))))))(((((...((((.((..((....))..)).))))..)))))....(((....)))..))))))))))))).(((((((((((.((((............)))).)))))))))))...(((((((((((.....(((((((((((...................))))))))))).(((((((..((.......))..)))))))....((((((....)))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17902880.76.0	is_MIRNA
	VAL:	3.42	MeanVal:	37.1596533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggaugauuuuauaggaugu-ugau---gau-ggauugauggaug-gguu----gguugaga-aauuc-ggugauaucaa
            ++++++-+++++---++++++-|++++|||+++|++++++++++---|++++||||+++++---|++++-|+++++-+++++
            ++++++|+++++---++++++--++++---+++-++++++++++----++++----+++++----++++--+++++-+++++
    REV:    cuuucu-cuaaacuuuuuuauuuacuaucucuauccuaacuacugucacuagacuuccaacguuguuaguaucguuuuaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:258.miRNA:1447	aaggaugauuuuauaggaugu
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:258.miRNA:1448	augauuuuauaggaugu-uga
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:258.miRNA:1449	ugauuuuauaggaugu-ugau
                   *********************	8:::28	8--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:258.miRNA:1450	gauuuuauaggaugu-ugau-
                *********************	5:::25	5--24	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:258.miRNA:1451	gaugauuuuauaggaugu-ug
              *********************	3:::23	3--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:258.miRNA:1452	aggaugauuuuauaggaugu-
>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:258
	agacuuacguguccgggaaaugaggaagagaaggaugauuuuauaggauguugaugauggauugauggauggguugguugagaaauucggugauaucaauggauuugauuuugcuaugauuguugcaaccuucagaucacugucaucaauccuaucucuaucauuuauuuuuucaaaucucuuucgacuuauuaaauaaauuauuacuauuuuucauuuccaagucaaacgauggccaucuguuuuccucuucccaaaaaaguuggcaauggauaaaaucggaaccauagucgauuuuuuuuuuugaaaaacuuacaucaauaacuuuuuauuucauuguaaauuucuaaaaagguuauuaacugaauuuaaaaauaaauuuuauucgguguuauuuuagcacguuaaaaaaaguuuuuuaac
	.(((......))).(((((..((((((((((((((.(((((...((((((.(((((((((((((((((...(((((((((...((((.(((((.(((((.....))))).)))))..))))....)))))....))))....)))))))))).)))...))))..))))))...)))))))))))......................................((((.....))))......))))))))))))).(((((((((((.((((............)))).)))))))))))...(((((((((((.....(((((((((((...................))))))))))).(((((((..((.......))..)))))))....((((((....)))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17902880.76.1	is_MIRNA
	VAL:	3.42	MeanVal:	37.1596533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggaugauuuuauaggaugu-ugau---gau-ggauugauggaug-gguu----gguugaga-aauuc-ggugauaucaa
            ++++++-+++++---++++++-|++++|||+++|++++++++++---|++++||||+++++---|++++-|+++++-+++++
            ++++++|+++++---++++++--++++---+++-++++++++++----++++----+++++----++++--+++++-+++++
    REV:    cuuucu-cuaaacuuuuuuauuuacuaucucuauccuaacuacugucacuagacuuccaacguuguuaguaucguuuuaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:259.miRNA:1453	aaggaugauuuuauaggaugu
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:259.miRNA:1454	augauuuuauaggaugu-uga
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:259.miRNA:1455	ugauuuuauaggaugu-ugau
                   *********************	8:::28	8--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:259.miRNA:1456	gauuuuauaggaugu-ugau-
                *********************	5:::25	5--24	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:259.miRNA:1457	gaugauuuuauaggaugu-ug
              *********************	3:::23	3--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:259.miRNA:1458	aggaugauuuuauaggaugu-
>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:259
	agacuuacguguccgggaaaugaggaagagaaggaugauuuuauaggauguugaugauggauugauggauggguugguugagaaauucggugauaucaauggauuugauuuugcuaugauuguugcaaccuucagaucacugucaucaauccuaucucuaucauuuauuuuuucaaaucucuuucgacuuauuaaauaaauuauuacuauuuuucauuuccaagucaaacgauggccaucuguuuuccucuucccaaaaaaguuggcaauggauaaaaucggaaccauagucgauuuuuuuuuuugaaaaacuuacaucaauaacuuuuuauuucauuguaaauuucuaaaaagguuauuaacugaauuuaaaaauaaauuuuauucgguguuauuuuagcacguuaaaaaaaguuuuuuaac
	.(((......))).(((((..((((((((((((((.(((((...((((((.(((((((((((((((((...(((((((((...((((.(((((.(((((.....))))).)))))..))))....)))))....))))....)))))))))).)))...))))..))))))...)))))))))))(((((...((((.((..((....))..)).))))..)))))....(((....)))..))))))))))))).(((((((((((.((((............)))).)))))))))))...(((((((((((.....(((((((((((...................))))))))))).(((((((..((.......))..)))))))....((((((....)))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17902880.89.0	is_MIRNA
	VAL:	3.42	MeanVal:	37.1596533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggaugauuuuauaggaugu-ugau---gau-ggauugauggaug-gguu----gguugaga-aauuc-ggugauaucaa
            ++++++-+++++---++++++-|++++|||+++|++++++++++---|++++||||+++++---|++++-|+++++-+++++
            ++++++|+++++---++++++--++++---+++-++++++++++----++++----+++++----++++--+++++-+++++
    REV:    cuuucu-cuaaacuuuuuuauuuacuaucucuauccuaacuacugucacuagacuuccaacguuguuaguaucguuuuaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:260.miRNA:1459	aaggaugauuuuauaggaugu
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:260.miRNA:1460	augauuuuauaggaugu-uga
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:260.miRNA:1461	ugauuuuauaggaugu-ugau
                   *********************	8:::28	8--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:260.miRNA:1462	gauuuuauaggaugu-ugau-
                *********************	5:::25	5--24	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:260.miRNA:1463	gaugauuuuauaggaugu-ug
              *********************	3:::23	3--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:260.miRNA:1464	aggaugauuuuauaggaugu-
>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:260
	cgggaaaugaggaagagaaggaugauuuuauaggauguugaugauggauugauggauggguugguugagaaauucggugauaucaauggauuugauuuugcuaugauuguugcaaccuucagaucacugucaucaauccuaucucuaucauuuauuuuuucaaaucucuuucgacuuauuaaauaaauuauuacuauuuuucauuuccaagucaaacgauggccaucuguuuuccucuucccaaaaaaguuggcaauggauaaaaucggaaccauagucgauuuuuuuuuuugaaaaacuuacaucaauaacuuuuuauuucauuguaaauuucuaaaaagguuauuaacugaauuuaaaaauaaauuuuauucgguguuauuuuagcacguuaaaaaaaguuuuuuaac
	.(((((..((((((((((((((.(((((...((((((.(((((((((((((((((...(((((((((...((((.(((((.(((((.....))))).)))))..))))....)))))....))))....)))))))))).)))...))))..))))))...)))))))))))......................................((((.....))))......))))))))))))).(((((((((((.((((............)))).)))))))))))...(((((((((((.....(((((((((((...................))))))))))).(((((((..((.......))..)))))))....((((((....)))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17902880.89.1	is_MIRNA
	VAL:	3.42	MeanVal:	37.1596533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggaugauuuuauaggaugu-ugau---gau-ggauugauggaug-gguu----gguugaga-aauuc-ggugauaucaa
            ++++++-+++++---++++++-|++++|||+++|++++++++++---|++++||||+++++---|++++-|+++++-+++++
            ++++++|+++++---++++++--++++---+++-++++++++++----++++----+++++----++++--+++++-+++++
    REV:    cuuucu-cuaaacuuuuuuauuuacuaucucuauccuaacuacugucacuagacuuccaacguuguuaguaucguuuuaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:261.miRNA:1465	aaggaugauuuuauaggaugu
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:261.miRNA:1466	augauuuuauaggaugu-uga
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:261.miRNA:1467	ugauuuuauaggaugu-ugau
                   *********************	8:::28	8--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:261.miRNA:1468	gauuuuauaggaugu-ugau-
                *********************	5:::25	5--24	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:261.miRNA:1469	gaugauuuuauaggaugu-ug
              *********************	3:::23	3--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:261.miRNA:1470	aggaugauuuuauaggaugu-
>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:261
	cgggaaaugaggaagagaaggaugauuuuauaggauguugaugauggauugauggauggguugguugagaaauucggugauaucaauggauuugauuuugcuaugauuguugcaaccuucagaucacugucaucaauccuaucucuaucauuuauuuuuucaaaucucuuucgacuuauuaaauaaauuauuacuauuuuucauuuccaagucaaacgauggccaucuguuuuccucuucccaaaaaaguuggcaauggauaaaaucggaaccauagucgauuuuuuuuuuugaaaaacuuacaucaauaacuuuuuauuucauuguaaauuucuaaaaagguuauuaacugaauuuaaaaauaaauuuuauucgguguuauuuuagcacguuaaaaaaaguuuuuuaac
	.(((((..((((((((((((((.(((((...((((((.(((((((((((((((((...(((((((((...((((.(((((.(((((.....))))).)))))..))))....)))))....))))....)))))))))).)))...))))..))))))...)))))))))))(((((...((((.((..((....))..)).))))..)))))....(((....)))..))))))))))))).(((((((((((.((((............)))).)))))))))))...(((((((((((.....(((((((((((...................))))))))))).(((((((..((.......))..)))))))....((((((....)))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17902880.9.0	is_MIRNA
	VAL:	3.42	MeanVal:	37.1596533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggaugauuuuauaggaugu-ugau---gau-ggauugauggaug-gguu----gguugaga-aauuc-ggugauaucaa
            ++++++-+++++---++++++-|++++|||+++|++++++++++---|++++||||+++++---|++++-|+++++-+++++
            ++++++|+++++---++++++--++++---+++-++++++++++----++++----+++++----++++--+++++-+++++
    REV:    cuuucu-cuaaacuuuuuuauuuacuaucucuauccuaacuacugucacuagacuuccaacguuguuaguaucguuuuaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:262.miRNA:1471	aaggaugauuuuauaggaugu
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:262.miRNA:1472	augauuuuauaggaugu-uga
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:262.miRNA:1473	ugauuuuauaggaugu-ugau
                   *********************	8:::28	8--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:262.miRNA:1474	gauuuuauaggaugu-ugau-
                *********************	5:::25	5--24	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:262.miRNA:1475	gaugauuuuauaggaugu-ug
              *********************	3:::23	3--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:262.miRNA:1476	aggaugauuuuauaggaugu-
>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:262
	agcugcugccauggucguguuguucuucugucggcuggguccuuuuuaccagaaagagacagacaggagacuuacguguccgggaaaugaggaagagaaggaugauuuuauaggauguugaugauggauugauggauggguugguugagaaauucggugauaucaauggauuugauuuugcuaugauuguugcaaccuucagaucacugucaucaauccuaucucuaucauuuauuuuuucaaaucucuuucgacuuauuaaauaaauuauuacuauuuuucauuuccaagucaaacgauggccaucuguuuuccucuucccaaaaaaguuggcaauggauaaaaucggaaccauagucgauuuuuuuuuuugaaaaacuuacaucaauaacuuuuuauuucauuguaaauuucuaaaaagguuauuaacugaauuuaaaaauaaauuuuauucgguguuauuuuagcacguuaaaaaaaguuuuuuaacu
	.((((..(((((((.(((((...(((((((((......((((((((.....))))).))).)))))))))...))))).)).((((((((((((..((((((.(((((...((((((.(((((((((((((((((...(((((((((...((((.(((((.(((((.....))))).)))))..))))....)))))....))))....)))))))))).)))...))))..))))))...))))))))))).........((((...))))....))))))))))))..........))))).....(((((..((.....((((((((((((.((((............)))).))))))))))))....))))))).......(((((((((((...................))))))))))).(((((((..((.......))..))))))).......))))..((((((((....)))))))).

###########################################################################################################################

>C17902880.97.0	is_MIRNA
	VAL:	3.42	MeanVal:	37.1596533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggaugauuuuauaggaugu-ugau---gau-ggauugauggaug-gguu----gguugaga-aauuc-ggugauaucaa
            ++++++-+++++---++++++-|++++|||+++|++++++++++---|++++||||+++++---|++++-|+++++-+++++
            ++++++|+++++---++++++--++++---+++-++++++++++----++++----+++++----++++--+++++-+++++
    REV:    cuuucu-cuaaacuuuuuuauuuacuaucucuauccuaacuacugucacuagacuuccaacguuguuaguaucguuuuaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:263.miRNA:1477	aaggaugauuuuauaggaugu
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:263.miRNA:1478	augauuuuauaggaugu-uga
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:263.miRNA:1479	ugauuuuauaggaugu-ugau
                   *********************	8:::28	8--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:263.miRNA:1480	gauuuuauaggaugu-ugau-
                *********************	5:::25	5--24	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:263.miRNA:1481	gaugauuuuauaggaugu-ug
              *********************	3:::23	3--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:263.miRNA:1482	aggaugauuuuauaggaugu-
>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:263
	gaggaagagaaggaugauuuuauaggauguugaugauggauugauggauggguugguugagaaauucggugauaucaauggauuugauuuugcuaugauuguugcaaccuucagaucacugucaucaauccuaucucuaucauuuauuuuuucaaaucucuuucgacuuauuaaauaaauuauuacuauuuuucauuuccaagucaaacgauggccaucuguuuuccucuucccaaaaaaguuggcaauggauaaaaucggaaccauagucgauuuuuuuuuuugaaaaacuuacaucaauaacuuuuuauuucauuguaaauuucuaaaaagguuauuaacugaauuuaaaaauaaauuuuauucgguguuauuuuagcacguuaaaaaaaguuuuuuaac
	((((((((((((((.(((((...((((((.(((((((((((((((((...(((((((((...((((.(((((.(((((.....))))).)))))..))))....)))))....))))....)))))))))).)))...))))..))))))...)))))))))))......................................((((.....))))......)))))))).....((((((((((((.((((............)))).))))))))))))..(((((((((((.....(((((((((((...................))))))))))).(((((((..((.......))..)))))))....((((((....)))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17902880.97.1	is_MIRNA
	VAL:	3.42	MeanVal:	37.1596533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggaugauuuuauaggaugu-ugau---gau-ggauugauggaug-gguu----gguugaga-aauuc-ggugauaucaa
            ++++++-+++++---++++++-|++++|||+++|++++++++++---|++++||||+++++---|++++-|+++++-+++++
            ++++++|+++++---++++++--++++---+++-++++++++++----++++----+++++----++++--+++++-+++++
    REV:    cuuucu-cuaaacuuuuuuauuuacuaucucuauccuaacuacugucacuagacuuccaacguuguuaguaucguuuuaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:264.miRNA:1483	aaggaugauuuuauaggaugu
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:264.miRNA:1484	augauuuuauaggaugu-uga
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:264.miRNA:1485	ugauuuuauaggaugu-ugau
                   *********************	8:::28	8--26	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:264.miRNA:1486	gauuuuauaggaugu-ugau-
                *********************	5:::25	5--24	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:264.miRNA:1487	gaugauuuuauaggaugu-ug
              *********************	3:::23	3--22	>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:264.miRNA:1488	aggaugauuuuauaggaugu-
>>C17902880.Lu0910.pre-miRNA:264
	gaggaagagaaggaugauuuuauaggauguugaugauggauugauggauggguugguugagaaauucggugauaucaauggauuugauuuugcuaugauuguugcaaccuucagaucacugucaucaauccuaucucuaucauuuauuuuuucaaaucucuuucgacuuauuaaauaaauuauuacuauuuuucauuuccaagucaaacgauggccaucuguuuuccucuucccaaaaaaguuggcaauggauaaaaucggaaccauagucgauuuuuuuuuuugaaaaacuuacaucaauaacuuuuuauuucauuguaaauuucuaaaaagguuauuaacugaauuuaaaaauaaauuuuauucgguguuauuuuagcacguuaaaaaaaguuuuuuaac
	((((((((((((((.(((((...((((((.(((((((((((((((((...(((((((((...((((.(((((.(((((.....))))).)))))..))))....)))))....))))....)))))))))).)))...))))..))))))...)))))))))))(((((...((((.((..((....))..)).))))..)))))....(((....)))..)))))))).....((((((((((((.((((............)))).))))))))))))..(((((((((((.....(((((((((((...................))))))))))).(((((((..((.......))..)))))))....((((((....)))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17905902.220.0	is_MIRNA
	VAL:	24.48	MeanVal:	252.463180666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauauaaaugauucuugaaaagaccuuuucuguauuauucagcucgau
            +++++++-----------++++--+++++---++++++++++++++++
            +++++++--------|||++++-|+++++-||++++++++++++++++
    REV:    auauauuguaauaug---uuuca-gaaaaa--guaaugagucgagcua
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C17905902.Lu0910.pre-miRNA:265.miRNA:1489	uuucuguauuauucagcucga
                                       *********************	28:::48	28--48	>>C17905902.Lu0910.pre-miRNA:265.miRNA:1490	uucuguauuauucagcucgau
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C17905902.Lu0910.pre-miRNA:265.miRNA:1491	uuuucuguauuauucagcucg
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C17905902.Lu0910.pre-miRNA:265.miRNA:1492	cuuuucuguauuauucagcuc
             *********************	2:::22	2--22	>>C17905902.Lu0910.pre-miRNA:265.miRNA:1493	auauaaaugauucuugaaaag
                              *********************	19:::39	19--39	>>C17905902.Lu0910.pre-miRNA:265.miRNA:1494	aaagaccuuuucuguauuauu
>>C17905902.Lu0910.pre-miRNA:265
	cucuggcugccggcuccagccgauuugaugacaucgaguucgggcuaauagugcgugggugcuuucauuagaaacccgagcauugaacuuaugucgguuaggucaggaaugaaugagguucuccauguuaauuaggagauuuuguuggauucuuaguccugcuuuuuuauauauauaaaugauucuugaaaagaccuuuucuguauuauucagcucgaucaauucuguuuuaauauaaucgagcugaguaaugaaaaagacuuuguauaauguuauauaa
	.(((((((((((((...((((((((((((...))))))))..))))..((((((.(((((.((......))..))))).)))))).......))))))..))))))).(((((.(((..(((((..........))))).......((((.....))))..))).))))).(((((((...........((((..(((((...((((((((((((((((..................)))))))))))))))).))))).))))........))))))).

###########################################################################################################################

>C17908076.220.0	is_MIRNA
	VAL:	14.84	MeanVal:	195.024106166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auacuuuuaauugauaaaauuuucaaaaguaaauuaguuuauugagaugag
            +++++-++++++----+++++++----++++--++--++-+++++++++++
            +++++-++++++-|||+++++++----++++--++--++-+++++++++++
    REV:    uaugauaauuaag---uuuaaaacaugucaucggaaaaauuagcucuacuc
             *********************	2:::22	2--22	>>C17908076.Lu0910.pre-miRNA:266.miRNA:1495	uacuuuuaauugauaaaauuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17908076.Lu0910.pre-miRNA:266.miRNA:1496	acuuuuaauugauaaaauuuu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>C17908076.Lu0910.pre-miRNA:266.miRNA:1497	uaaauuaguuuauugagauga
                                       *********************	28:::48	28--48	>>C17908076.Lu0910.pre-miRNA:266.miRNA:1498	aguaaauuaguuuauugagau
                                          *********************	31:::51	31--51	>>C17908076.Lu0910.pre-miRNA:266.miRNA:1499	aaauuaguuuauugagaugag
               *********************	4:::24	4--24	>>C17908076.Lu0910.pre-miRNA:266.miRNA:1500	cuuuuaauugauaaaauuuuc
>>C17908076.Lu0910.pre-miRNA:266
	aauacuuuuaauugauaaaauuuucaaaaguaaauuaguuuauugagaugaguuguguguuggugauucagaaauaucgaaucugaaucaagucgccaucguguaauauauauuuucuuccaucuuguugcauucucaucucgauuaaaaaggcuacuguacaaaauuugaauuaauaguauguuagagaacuguacauaauuaccuaugcaauuagccguguaauuaauuaaucgaugaaaaugugagaguuaguuaauuaauuauugaugcauu
	.(((((.((((((....(((((((....((((..((..((.(((((((((((.((.(((....(((((((((.........)))))))))...)))))..((((((((.................)))))))).))))))))))).))..))..))))....))))))).)))))).)))))..............((((......))))......((...(((((((((((((..((............))..)))))))))))))....))...

###########################################################################################################################

>C17908076.220.1	is_MIRNA
	VAL:	14.84	MeanVal:	195.024106166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auacuuuuaauugauaaaauuuucaaaaguaaauuaguuuauugagaugag
            +++++-++++++----+++++++----++++--++--++-+++++++++++
            +++++-++++++-|||+++++++----++++--++--++-+++++++++++
    REV:    uaugauaauuaag---uuuaaaacaugucaucggaaaaauuagcucuacuc
             *********************	2:::22	2--22	>>C17908076.Lu0910.pre-miRNA:267.miRNA:1501	uacuuuuaauugauaaaauuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17908076.Lu0910.pre-miRNA:267.miRNA:1502	acuuuuaauugauaaaauuuu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>C17908076.Lu0910.pre-miRNA:267.miRNA:1503	uaaauuaguuuauugagauga
                                       *********************	28:::48	28--48	>>C17908076.Lu0910.pre-miRNA:267.miRNA:1504	aguaaauuaguuuauugagau
                                          *********************	31:::51	31--51	>>C17908076.Lu0910.pre-miRNA:267.miRNA:1505	aaauuaguuuauugagaugag
               *********************	4:::24	4--24	>>C17908076.Lu0910.pre-miRNA:267.miRNA:1506	cuuuuaauugauaaaauuuuc
>>C17908076.Lu0910.pre-miRNA:267
	aauacuuuuaauugauaaaauuuucaaaaguaaauuaguuuauugagaugaguuguguguuggugauucagaaauaucgaaucugaaucaagucgccaucguguaauauauauuuucuuccaucuuguugcauucucaucucgauuaaaaaggcuacuguacaaaauuugaauuaauaguauguuagagaacuguacauaauuaccuaugcaauuagccguguaauuaauuaaucgaugaaaaugugagaguuaguuaauuaauuauugaugcauu
	.(((((.((((((....(((((((....((((..((..((.(((((((((((.((.(((....(((((((((.........)))))))))...)))))..((((((((.................)))))))).))))))))))).))..))..))))....))))))).)))))).))))).........................((((.((((.....(((((((((((((..((............))..))))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17909018.401.1	is_MIRNA
	VAL:	2.32	MeanVal:	6.07537666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guauuuuga--gguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguu
            ++-++++++||++++++++++----+++--+++--+++++++--+++
            ++|++++++--++++++++++||||+++--+++--+++++++--+++
    REV:    ca-aaaacuagucauuugauu----uuuguggguugaugaaaaccga
                                      *********************	27:::47	25--45	>>C17909018.Lu0910.pre-miRNA:268.miRNA:1507	aaugccucucugcuuugaguu
             *********************	2:::22	2--20	>>C17909018.Lu0910.pre-miRNA:268.miRNA:1508	uauuuuga--gguaaauugaa
                                     *********************	26:::46	24--44	>>C17909018.Lu0910.pre-miRNA:268.miRNA:1509	gaaugccucucugcuuugagu
>>C17909018.Lu0910.pre-miRNA:268
	aguauuuugagguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguucuauuuccagccaaaaguaguuggguguuuuuaguuuacugaucaaaaaca
	.((.((((((((((((((((....(((..(((..(((((((..(((........)))..)))))))..)))..)))))))))))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>C17909018.410.1	is_MIRNA
	VAL:	2.89	MeanVal:	4.893804	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguu
            ++++++++++----+++--+++--+++++++--+++
            ++++++++++||||+++--+++--+++++++--+++
    REV:    ucauuugauu----uuuguggguugaugaaaaccga
                           *********************	16:::36	16--36	>>C17909018.Lu0910.pre-miRNA:269.miRNA:1510	aaugccucucugcuuugaguu
                          *********************	15:::35	15--35	>>C17909018.Lu0910.pre-miRNA:269.miRNA:1511	gaaugccucucugcuuugagu
>>C17909018.Lu0910.pre-miRNA:269
	agguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguucuauuuccagccaaaaguaguuggguguuuuuaguuuacug
	.((((((((((....(((..(((..(((((((..(((........)))..)))))))..)))..))))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17910646.419.0	is_MIRNA
	VAL:	5.41	MeanVal:	7.57811083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugauuugga--cgauucaucugauuccgagga
            +++--++++||+++++++++--+++++++-++
            +++-|++++--+++++++++--+++++++-++
    REV:    acuu-accuccguugaguaguauaaggcuacu
                       *********************	12:::32	10--30	>>C17910646.Lu0910.pre-miRNA:270.miRNA:1512	cgauucaucugauuccgagga
>>C17910646.Lu0910.pre-miRNA:270
	augauuuggacgauucaucugauuccgaggaugaaucaucggaauaugaugaguugccuccauucaa
	.(((..(((((((((((((..(((((((.((....)).)))))))..)))))))))..)))).))).

###########################################################################################################################

>C17911632.365.0	is_MIRNA
	VAL:	1.17	MeanVal:	6.8567695	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugguuu-------guuaauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauua
            ++++--|||||||+++++++++-+++-+++++++++++++++-+++-+++
            ++++---------+++++++++-+++|+++++++++++++++-+++-+++
    REV:    accguuaauugcucgguuaaagcuua-uucgagcuugagcuguguucagu
                                       *********************	28:::48	21--41	>>C17911632.Lu0910.pre-miRNA:271.miRNA:1513	gaguucgaacuugacucaaau
                                        *********************	29:::49	22--42	>>C17911632.Lu0910.pre-miRNA:271.miRNA:1514	aguucgaacuugacucaaauu
                                         *********************	30:::50	23--43	>>C17911632.Lu0910.pre-miRNA:271.miRNA:1515	guucgaacuugacucaaauua
>>C17911632.Lu0910.pre-miRNA:271
	uugguuuguuaauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauuacaaaauuuugacuugugucgaguucgagcuuauucgaaauuggcucguuaauugccauugcuucuuuucucuuguuucuuuuagagguc
	.((((..(((((((((.(((.(((((((((((((((.(((.(((........))).))).)))))))))))))))))).))))))))).........))))..((((((.................)))))).

###########################################################################################################################

>C17911632.372.0	is_MIRNA
	VAL:	26.30	MeanVal:	153.7287605	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauua
            +++++++++-+++-+++++++++++++++-+++-+++
            +++++++++-+++|+++++++++++++++-+++-+++
    REV:    cgguuaaagcuua-uucgagcuugagcuguguucagu
                          *********************	15:::35	15--35	>>C17911632.Lu0910.pre-miRNA:272.miRNA:1516	gaguucgaacuugacucaaau
                           *********************	16:::36	16--36	>>C17911632.Lu0910.pre-miRNA:272.miRNA:1517	aguucgaacuugacucaaauu
                            *********************	17:::37	17--37	>>C17911632.Lu0910.pre-miRNA:272.miRNA:1518	guucgaacuugacucaaauua
>>C17911632.Lu0910.pre-miRNA:272
	guuaauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauuacaaaauuuugacuugugucgaguucgagcuuauucgaaauuggcucguuaauugccauugcuucuuuucucuuguuucuuuuagagguc
	(((((((((.(((.(((((((((((((((.(((.(((........))).))).)))))))))))))))))).)))))))))...............((((((.................)))))).

###########################################################################################################################

>C17911632.374.0	is_MIRNA
	VAL:	15.48	MeanVal:	90.4940435	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauua
            ++++++-+++-+++++++++++++++-+++-+++
            ++++++-+++|+++++++++++++++-+++-+++
    REV:    uuaaagcuua-uucgagcuugagcuguguucagu
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17911632.Lu0910.pre-miRNA:273.miRNA:1519	gaguucgaacuugacucaaau
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17911632.Lu0910.pre-miRNA:273.miRNA:1520	aguucgaacuugacucaaauu
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17911632.Lu0910.pre-miRNA:273.miRNA:1521	guucgaacuugacucaaauua
>>C17911632.Lu0910.pre-miRNA:273
	uaauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauuacaaaauuuugacuugugucgaguucgagcuuauucgaaauuggcucguuaauugccauugcuucuuuucucuuguuucuuuuagagguc
	.((((((.(((.(((((((((((((((.(((.(((........))).))).)))))))))))))))))).))))))(((.........)))...((((((.................)))))).

###########################################################################################################################

>C17913088.290.0	is_MIRNA
	VAL:	4.13	MeanVal:	18.788121	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuggccuauggcuucuuugcaugccuucacauu
            +++++++++++---+++++-++++-++++-++++
            +++++++++++--|+++++|++++-++++|++++
    REV:    uaaccggguacac-aggaa-guacagagg-guag
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17913088.Lu0910.pre-miRNA:274.miRNA:1522	auggcuucuuugcaugccuuc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17913088.Lu0910.pre-miRNA:274.miRNA:1523	cuauggcuucuuugcaugccu
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17913088.Lu0910.pre-miRNA:274.miRNA:1524	cuucuuugcaugccuucacau
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17913088.Lu0910.pre-miRNA:274.miRNA:1525	uucuuugcaugccuucacauu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17913088.Lu0910.pre-miRNA:274.miRNA:1526	gccuauggcuucuuugcaugc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17913088.Lu0910.pre-miRNA:274.miRNA:1527	uauggcuucuuugcaugccuu
>>C17913088.Lu0910.pre-miRNA:274
	guuuucuucuugguagaucaagguaccugauuccaaaaguuuaaucaauuggccuauggcuucuuugcaugccuucacauuagaaggcugagauuccgaguauaguugcucaaucuuucucagcugaccauucauugcagagagcaugguucgaugggagacaugaaggacacaugggccaaugcucgaguaaggaaaa
	.((((((((((((..((((.((....))))))...............(((((((((((...(((((.((((.((((.((((....((((((((....(((((....)))))......))))))))(((((.....(((.....)))))))).)))))))).)))))))))..)))))))))))..))))).))))))).

###########################################################################################################################

>C17913088.319.0	is_MIRNA
	VAL:	4.13	MeanVal:	18.788121	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuggccuauggcuucuuugcaugccuucacauu
            +++++++++++---+++++-++++-++++-++++
            +++++++++++--|+++++|++++-++++|++++
    REV:    uaaccggguacac-aggaa-guacagagg-guag
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17913088.Lu0910.pre-miRNA:275.miRNA:1528	auggcuucuuugcaugccuuc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17913088.Lu0910.pre-miRNA:275.miRNA:1529	cuauggcuucuuugcaugccu
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17913088.Lu0910.pre-miRNA:275.miRNA:1530	cuucuuugcaugccuucacau
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17913088.Lu0910.pre-miRNA:275.miRNA:1531	uucuuugcaugccuucacauu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17913088.Lu0910.pre-miRNA:275.miRNA:1532	gccuauggcuucuuugcaugc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17913088.Lu0910.pre-miRNA:275.miRNA:1533	uauggcuucuuugcaugccuu
>>C17913088.Lu0910.pre-miRNA:275
	auuccaaaaguuuaaucaauuggccuauggcuucuuugcaugccuucacauuagaaggcugagauuccgaguauaguugcucaaucuuucucagcugaccauucauugcagagagcaugguucgaugggagacaugaaggacacaugggccaaugcucgaguaaggaaa
	.((((.............(((((((((((...(((((.((((.((((.((((....((((((((....(((((....)))))......))))))))(((((.....(((.....)))))))).)))))))).)))))))))..)))))))))))((....))..)))).

###########################################################################################################################

>C17913088.328.0	is_MIRNA
	VAL:	2.94	MeanVal:	14.213241	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaauca---auuggccuauggcuucuuugcaugccuucacauu
            ++++-++-|||+++++++++++---+++++-++++-++++-++++
            ++++-++----+++++++++++--|+++++|++++-++++|++++
    REV:    gaaugagcucguaaccggguacac-aggaa-guacagagg-guag
             *********************	2:::22	2--19	>>C17913088.Lu0910.pre-miRNA:276.miRNA:1534	uuaauca---auuggccuaug
                               *********************	20:::40	17--37	>>C17913088.Lu0910.pre-miRNA:276.miRNA:1535	auggcuucuuugcaugccuuc
                             *********************	18:::38	15--35	>>C17913088.Lu0910.pre-miRNA:276.miRNA:1536	cuauggcuucuuugcaugccu
                                   *********************	24:::44	21--41	>>C17913088.Lu0910.pre-miRNA:276.miRNA:1537	cuucuuugcaugccuucacau
                                    *********************	25:::45	22--42	>>C17913088.Lu0910.pre-miRNA:276.miRNA:1538	uucuuugcaugccuucacauu
                           *********************	16:::36	13--33	>>C17913088.Lu0910.pre-miRNA:276.miRNA:1539	gccuauggcuucuuugcaugc
>>C17913088.Lu0910.pre-miRNA:276
	guuuaaucaauuggccuauggcuucuuugcaugccuucacauuagaaggcugagauuccgaguauaguugcucaaucuuucucagcugaccauucauugcagagagcaugguucgaugggagacaugaaggacacaugggccaaugcucgaguaagg
	.((((.((.(((((((((((...(((((.((((.((((.((((....((((((((....(((((....)))))......))))))))(((((.....(((.....)))))))).)))))))).)))))))))..)))))))))))....)).)))).

###########################################################################################################################

>C17914656.468.0	is_MIRNA
	VAL:	2.15	MeanVal:	11.745184	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuucuuauac-uggaaaau-ggucgu--uauauau
            +++++++++++|++-+++--|++++--||+++++++
            +++++++++++-++-+++---++++----+++++++
    REV:    agaggaauaugugcguuucguucaggacuguguaug
                *********************	5:::25	5--23	>>C17914656.Lu0910.pre-miRNA:277.miRNA:1540	cuuauac-uggaaaau-gguc
              *********************	3:::23	3--21	>>C17914656.Lu0910.pre-miRNA:277.miRNA:1541	uucuuauac-uggaaaau-gg
               *********************	4:::24	4--22	>>C17914656.Lu0910.pre-miRNA:277.miRNA:1542	ucuuauac-uggaaaau-ggu
             *********************	2:::22	2--20	>>C17914656.Lu0910.pre-miRNA:277.miRNA:1543	cuucuuauac-uggaaaau-g
                 *********************	6:::26	6--24	>>C17914656.Lu0910.pre-miRNA:277.miRNA:1544	uuauac-uggaaaau-ggucg
                  *********************	7:::27	7--25	>>C17914656.Lu0910.pre-miRNA:277.miRNA:1545	uauac-uggaaaau-ggucgu
>>C17914656.Lu0910.pre-miRNA:277
	cucuucuuauacuggaaaauggucguuauauauguauguaugugucaggacuugcuuugcguguauaaggaga
	.(((((((((((((.(((..((((..(((((((....)))))))....))))...))).)).)))))))))))

###########################################################################################################################

>C17915134.396.0	is_MIRNA
	VAL:	145.57	MeanVal:	786.714168888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacagcggauaucaauccacuguuacaau
            +++++++++-+++-+++++-++++++-+++
            +++++++++-+++|+++++-++++++|+++
    REV:    auugucgccagua-uuaggcgacaau-uua
             *********************	2:::22	2--22	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:278.miRNA:1546	aacagcggauaucaauccacu
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:278.miRNA:1547	gcggauaucaauccacuguua
                *********************	5:::25	5--25	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:278.miRNA:1548	agcggauaucaauccacuguu
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:278.miRNA:1549	auaucaauccacuguuacaau
              *********************	3:::23	3--23	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:278.miRNA:1550	acagcggauaucaauccacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:278.miRNA:1551	cagcggauaucaauccacugu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:278.miRNA:1552	gauaucaauccacuguuacaa
>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:278
	ucuaucuugcuaacaucacuuauuuaacgacggucacgaaaccgccauuuaaagaauuauuuaacagcggauaguuucuauucuaacagcggauaucaauccacuguuacaauaauuauuuaacagcggauuaugaccgcuguuaa
	.(((((.((((...................((((......))))....(((((......))))).))))))))).........(((((((((.(((.(((((.((((((.(((....))))))))).)))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17915134.396.1	is_MIRNA
	VAL:	145.57	MeanVal:	786.714168888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacagcggauaucaauccacuguuacaau
            +++++++++-+++-+++++-++++++-+++
            +++++++++-+++|+++++-++++++|+++
    REV:    auugucgccagua-uuaggcgacaau-uua
             *********************	2:::22	2--22	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:279.miRNA:1553	aacagcggauaucaauccacu
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:279.miRNA:1554	gcggauaucaauccacuguua
                *********************	5:::25	5--25	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:279.miRNA:1555	agcggauaucaauccacuguu
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:279.miRNA:1556	auaucaauccacuguuacaau
              *********************	3:::23	3--23	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:279.miRNA:1557	acagcggauaucaauccacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:279.miRNA:1558	cagcggauaucaauccacugu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:279.miRNA:1559	gauaucaauccacuguuacaa
>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:279
	ucuaucuugcuaacaucacuuauuuaacgacggucacgaaaccgccauuuaaagaauuauuuaacagcggauaguuucuauucuaacagcggauaucaauccacuguuacaauaauuauuuaacagcggauuaugaccgcuguuaa
	.(((((.((((...........(((((...((((......))))....)))))............))))))))).........(((((((((.(((.(((((.((((((.(((....))))))))).)))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17915134.425.0	is_MIRNA
	VAL:	145.57	MeanVal:	786.714168888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacagcggauaucaauccacuguuacaau
            +++++++++-+++-+++++-++++++-+++
            +++++++++-+++|+++++-++++++|+++
    REV:    auugucgccagua-uuaggcgacaau-uua
             *********************	2:::22	2--22	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:280.miRNA:1560	aacagcggauaucaauccacu
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:280.miRNA:1561	gcggauaucaauccacuguua
                *********************	5:::25	5--25	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:280.miRNA:1562	agcggauaucaauccacuguu
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:280.miRNA:1563	auaucaauccacuguuacaau
              *********************	3:::23	3--23	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:280.miRNA:1564	acagcggauaucaauccacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:280.miRNA:1565	cagcggauaucaauccacugu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:280.miRNA:1566	gauaucaauccacuguuacaa
>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:280
	acggucacgaaaccgccauuuaaagaauuauuuaacagcggauaguuucuauucuaacagcggauaucaauccacuguuacaauaauuauuuaacagcggauuaugaccgcuguuaa
	.((....))...((((...(((((......)))))..)))).............(((((((((.(((.(((((.((((((.(((....))))))))).)))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17915134.448.0	is_MIRNA
	VAL:	145.57	MeanVal:	786.714168888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacagcggauaucaauccacuguuacaau
            +++++++++-+++-+++++-++++++-+++
            +++++++++-+++|+++++-++++++|+++
    REV:    auugucgccagua-uuaggcgacaau-uua
             *********************	2:::22	2--22	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:281.miRNA:1567	aacagcggauaucaauccacu
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:281.miRNA:1568	gcggauaucaauccacuguua
                *********************	5:::25	5--25	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:281.miRNA:1569	agcggauaucaauccacuguu
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:281.miRNA:1570	auaucaauccacuguuacaau
              *********************	3:::23	3--23	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:281.miRNA:1571	acagcggauaucaauccacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:281.miRNA:1572	cagcggauaucaauccacugu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:281.miRNA:1573	gauaucaauccacuguuacaa
>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:281
	agaauuauuuaacagcggauaguuucuauucuaacagcggauaucaauccacuguuacaauaauuauuuaacagcggauuaugaccgcuguuaa
	.(((((((((......)))))))))......(((((((((.(((.(((((.((((((.(((....))))))))).)))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17915134.463.0	is_MIRNA
	VAL:	145.57	MeanVal:	786.714168888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacagcggauaucaauccacuguuacaau
            +++++++++-+++-+++++-++++++-+++
            +++++++++-+++|+++++-++++++|+++
    REV:    auugucgccagua-uuaggcgacaau-uua
             *********************	2:::22	2--22	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:282.miRNA:1574	aacagcggauaucaauccacu
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:282.miRNA:1575	gcggauaucaauccacuguua
                *********************	5:::25	5--25	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:282.miRNA:1576	agcggauaucaauccacuguu
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:282.miRNA:1577	auaucaauccacuguuacaau
              *********************	3:::23	3--23	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:282.miRNA:1578	acagcggauaucaauccacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:282.miRNA:1579	cagcggauaucaauccacugu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:282.miRNA:1580	gauaucaauccacuguuacaa
>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:282
	cggauaguuucuauucuaacagcggauaucaauccacuguuacaauaauuauuuaacagcggauuaugaccgcuguuaa
	.((((((...))))))(((((((((.(((.(((((.((((((.(((....))))))))).)))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17915134.478.0	is_MIRNA
	VAL:	145.57	MeanVal:	786.714168888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacagcggauaucaauccacuguuacaau
            +++++++++-+++-+++++-++++++-+++
            +++++++++-+++|+++++-++++++|+++
    REV:    auugucgccagua-uuaggcgacaau-uua
             *********************	2:::22	2--22	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:283.miRNA:1581	aacagcggauaucaauccacu
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:283.miRNA:1582	gcggauaucaauccacuguua
                *********************	5:::25	5--25	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:283.miRNA:1583	agcggauaucaauccacuguu
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:283.miRNA:1584	auaucaauccacuguuacaau
              *********************	3:::23	3--23	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:283.miRNA:1585	acagcggauaucaauccacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:283.miRNA:1586	cagcggauaucaauccacugu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:283.miRNA:1587	gauaucaauccacuguuacaa
>>C17915134.Lu0910.pre-miRNA:283
	cuaacagcggauaucaauccacuguuacaauaauuauuuaacagcggauuaugaccgcuguuaa
	.(((((((((.(((.(((((.((((((.(((....))))))))).)))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17917060.361.0	is_MIRNA
	VAL:	1.35	MeanVal:	5.8603895	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcaugauggaaguacaccaua-aca-uagugcaugaugcaugguuu
            ++++++-------+++++++++-|+++|+++++--++++++--+++++
            ++++++-------+++++++++--+++-+++++||++++++||+++++
    REV:    uacgugaagaugauaugugguacguguaaucac--acuacg--ucaag
                        *********************	13:::33	13--31	>>C17917060.Lu0910.pre-miRNA:284.miRNA:1588	aguacaccaua-aca-uagug
                       *********************	12:::32	12--30	>>C17917060.Lu0910.pre-miRNA:284.miRNA:1589	aaguacaccaua-aca-uagu
                      *********************	11:::31	11--29	>>C17917060.Lu0910.pre-miRNA:284.miRNA:1590	gaaguacaccaua-aca-uag
>>C17917060.Lu0910.pre-miRNA:284
	accaagcugcacgaugcuuagugcaugauggaaguacaccauaacauagugcaugaugcaugguuuaugguagaacugcaucacacuaaugugcaugguguauaguagaagugcaucguacuaagguauaaaguucaaggugcauagaaagugcacauaccaauguguauugugcauagugga
	.(((...((((((((((...((((((.......(((((((((.((((((((..((((((..(((((......)))))))))))))))).)))..))))))))).......))))))........(((((..........((((((.....))))))))))).....))))))))))...))).

###########################################################################################################################

>C17917060.376.0	is_MIRNA
	VAL:	3.80	MeanVal:	20.4398445	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacaccaua-aca-uagugcaugaugcaugguuu
            +++++++++-|+++|+++++--++++++--+++++
            +++++++++--+++-+++++||++++++||+++++
    REV:    uaugugguacguguaaucac--acuacg--ucaag
                *********************	5:::25	5--23	>>C17917060.Lu0910.pre-miRNA:285.miRNA:1591	accaua-aca-uagugcauga
                  *********************	7:::27	7--25	>>C17917060.Lu0910.pre-miRNA:285.miRNA:1592	caua-aca-uagugcaugaug
                   *********************	8:::28	8--26	>>C17917060.Lu0910.pre-miRNA:285.miRNA:1593	aua-aca-uagugcaugaugc
             *********************	2:::22	2--20	>>C17917060.Lu0910.pre-miRNA:285.miRNA:1594	uacaccaua-aca-uagugca
              *********************	3:::23	3--21	>>C17917060.Lu0910.pre-miRNA:285.miRNA:1595	acaccaua-aca-uagugcau
                 *********************	6:::26	6--24	>>C17917060.Lu0910.pre-miRNA:285.miRNA:1596	ccaua-aca-uagugcaugau
>>C17917060.Lu0910.pre-miRNA:285
	gcuuagugcaugauggaaguacaccauaacauagugcaugaugcaugguuuaugguagaacugcaucacacuaaugugcaugguguauaguagaagugcaucguacuaagg
	.((((((((.........(((((((((.((((((((..((((((..(((((......)))))))))))))))).)))..))))))))).(((....)))...)))))))).

###########################################################################################################################

>C17918152.176.0	is_MIRNA
	VAL:	1.01	MeanVal:	6.16972733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acucaagagaacucacca-cag-uucuggugaccuuggauca-----cuguuggu
            ++++-++++---+++-++|+++|+++-+++++++++++++--|||||++-+++++
            ++++-++++--|+++-++-+++-+++|+++++++++++++-------++-+++++
    REV:    ugagaucucgu-aguaguuguugaag-ucauuggaaucuguacuaaagaaaaccg
             *********************	2:::22	2--21	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:286.miRNA:1597	cucaagagaacucacca-cag
                          *********************	15:::35	15--33	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:286.miRNA:1598	acca-cag-uucuggugaccu
                        *********************	13:::33	13--31	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:286.miRNA:1599	ucacca-cag-uucuggugac
                 *********************	6:::26	6--24	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:286.miRNA:1600	agagaacucacca-cag-uuc
                           *********************	16:::36	16--34	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:286.miRNA:1601	cca-cag-uucuggugaccuu
                *********************	5:::25	5--23	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:286.miRNA:1602	aagagaacucacca-cag-uu
>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:286
	accucaagacaaucuuuggaauagauugugacaauaaauuagacuggccugagcauuccuuagaugcagcuccacaggucauuucaucagguuccaagcugaggaggguuuuuucagcuagaaugagcucuaguugggaagccagcccucgcaguaccccaaguuuugcagcgaaccgauguggacucaagagaacucaccacaguucuggugaccuuggaucacuguugguagaucagccaaaagaaaucaugucuaagguuacugaaguuguugaugaugcucuagagugugugucugauggauugucugaugagga
	.(((((..(((((((.......)))))))((((((..(((((((.((((((.(((((.....))))).......))))))....((((.(((((...((((..(((((((((..((((((((......))))))))..)))...)))))).(((.((.....)).))))))))))))))))...((((.((((...(((.((((((((.(((((((((((((..((.(((((......))))).)).......)))))))))))))))).))).)).)))..)))).))))....)))))))..))))))...))))).

###########################################################################################################################

>C17918152.176.1	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	11.5813866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acucaagagaacucacca-caguucuggugaccuuggauca-----cuguuggu
            ++++-++++---+++-++|+++++--+++++++++++++--|||||++-+++++
            ++++-++++--|+++-++-+++++--+++++++++++++-------++-+++++
    REV:    ugagaucucgu-aguaguuguugaagucauuggaaucuguacuaaagaaaaccg
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:287.miRNA:1603	acca-caguucuggugaccuu
                         *********************	14:::34	14--33	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:287.miRNA:1604	cacca-caguucuggugaccu
                        *********************	13:::33	13--32	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:287.miRNA:1605	ucacca-caguucuggugacc
                *********************	5:::25	5--24	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:287.miRNA:1606	aagagaacucacca-caguuc
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:287.miRNA:1607	agagaacucacca-caguucu
                           *********************	16:::36	16--35	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:287.miRNA:1608	cca-caguucuggugaccuug
>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:287
	accucaagacaaucuuuggaauagauugugacaauaaauuagacuggccugagcauuccuuagaugcagcuccacaggucauuucaucagguuccaagcugaggaggguuuuuucagcuagaaugagcucuaguugggaagccagcccucgcaguaccccaaguuuugcagcgaaccgauguggacucaagagaacucaccacaguucuggugaccuuggaucacuguugguagaucagccaaaagaaaucaugucuaagguuacugaaguuguugaugaugcucuagagugugugucugauggauugucugaugagga
	.(((((..(((((((.......)))))))((((((..(((((((.((((((.(((((.....))))).......))))))....((((.(((((...((((..(((((((((..((((((((......))))))))..)))...)))))).(((.((.....)).))))))))))))))))...((((.((((...(((.(((((((..(((((((((((((..((.(((((......))))).)).......)))))))))))))..))))).)).)))..)))).))))....)))))))..))))))...))))).

###########################################################################################################################

>C17918152.176.2	is_MIRNA
	VAL:	1.01	MeanVal:	6.16972733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acucaagagaacucacca-cag-uucuggugaccuuggauca-----cuguuggu
            ++++-++++---+++-++|+++|+++-+++++++++++++--|||||++-+++++
            ++++-++++--|+++-++-+++-+++|+++++++++++++-------++-+++++
    REV:    ugagaucucgu-aguaguuguugaag-ucauuggaaucuguacuaaagaaaaccg
             *********************	2:::22	2--21	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:288.miRNA:1609	cucaagagaacucacca-cag
                          *********************	15:::35	15--33	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:288.miRNA:1610	acca-cag-uucuggugaccu
                        *********************	13:::33	13--31	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:288.miRNA:1611	ucacca-cag-uucuggugac
                 *********************	6:::26	6--24	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:288.miRNA:1612	agagaacucacca-cag-uuc
                           *********************	16:::36	16--34	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:288.miRNA:1613	cca-cag-uucuggugaccuu
                *********************	5:::25	5--23	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:288.miRNA:1614	aagagaacucacca-cag-uu
>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:288
	accucaagacaaucuuuggaauagauugugacaauaaauuagacuggccugagcauuccuuagaugcagcuccacaggucauuucaucagguuccaagcugaggaggguuuuuucagcuagaaugagcucuaguugggaagccagcccucgcaguaccccaaguuuugcagcgaaccgauguggacucaagagaacucaccacaguucuggugaccuuggaucacuguugguagaucagccaaaagaaaucaugucuaagguuacugaaguuguugaugaugcucuagagugugugucugauggauugucugaugagga
	.(((((..(((((((.......)))))))((((((..(((((((.((((((.(((((.....))))).......))))))....((((.(((((...((((..(((((((((..((((((((......))))))))..)))...)))))).)))).......((...))...)))))))))...((((.((((...(((.((((((((.(((((((((((((..((.(((((......))))).)).......)))))))))))))))).))).)).)))..)))).))))....)))))))..))))))...))))).

###########################################################################################################################

>C17918152.183.0	is_MIRNA
	VAL:	1.01	MeanVal:	6.16972733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acucaagagaacucacca-cag-uucuggugaccuuggauca-----cuguuggu
            ++++-++++---+++-++|+++|+++-+++++++++++++--|||||++-+++++
            ++++-++++--|+++-++-+++-+++|+++++++++++++-------++-+++++
    REV:    ugagaucucgu-aguaguuguugaag-ucauuggaaucuguacuaaagaaaaccg
             *********************	2:::22	2--21	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:289.miRNA:1615	cucaagagaacucacca-cag
                          *********************	15:::35	15--33	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:289.miRNA:1616	acca-cag-uucuggugaccu
                        *********************	13:::33	13--31	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:289.miRNA:1617	ucacca-cag-uucuggugac
                 *********************	6:::26	6--24	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:289.miRNA:1618	agagaacucacca-cag-uuc
                           *********************	16:::36	16--34	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:289.miRNA:1619	cca-cag-uucuggugaccuu
                *********************	5:::25	5--23	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:289.miRNA:1620	aagagaacucacca-cag-uu
>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:289
	gacaaucuuuggaauagauugugacaauaaauuagacuggccugagcauuccuuagaugcagcuccacaggucauuucaucagguuccaagcugaggaggguuuuuucagcuagaaugagcucuaguugggaagccagcccucgcaguaccccaaguuuugcagcgaaccgauguggacucaagagaacucaccacaguucuggugaccuuggaucacuguugguagaucagccaaaagaaaucaugucuaagguuacugaaguuguugaugaugcucuagagugugugucugauggauugucu
	.(((((((.......)))))))((((((..(((((((.((((((.(((((.....))))).......))))))....((((.(((((...((((..(((((((((..((((((((......))))))))..)))...)))))).(((.((.....)).))))))))))))))))...((((.((((...(((.((((((((.(((((((((((((..((.(((((......))))).)).......)))))))))))))))).))).)).)))..)))).))))....)))))))..)))))).

###########################################################################################################################

>C17918152.183.1	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	11.5813866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acucaagagaacucacca-caguucuggugaccuuggauca-----cuguuggu
            ++++-++++---+++-++|+++++--+++++++++++++--|||||++-+++++
            ++++-++++--|+++-++-+++++--+++++++++++++-------++-+++++
    REV:    ugagaucucgu-aguaguuguugaagucauuggaaucuguacuaaagaaaaccg
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:290.miRNA:1621	acca-caguucuggugaccuu
                         *********************	14:::34	14--33	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:290.miRNA:1622	cacca-caguucuggugaccu
                        *********************	13:::33	13--32	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:290.miRNA:1623	ucacca-caguucuggugacc
                *********************	5:::25	5--24	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:290.miRNA:1624	aagagaacucacca-caguuc
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:290.miRNA:1625	agagaacucacca-caguucu
                           *********************	16:::36	16--35	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:290.miRNA:1626	cca-caguucuggugaccuug
>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:290
	gacaaucuuuggaauagauugugacaauaaauuagacuggccugagcauuccuuagaugcagcuccacaggucauuucaucagguuccaagcugaggaggguuuuuucagcuagaaugagcucuaguugggaagccagcccucgcaguaccccaaguuuugcagcgaaccgauguggacucaagagaacucaccacaguucuggugaccuuggaucacuguugguagaucagccaaaagaaaucaugucuaagguuacugaaguuguugaugaugcucuagagugugugucugauggauugucu
	.(((((((.......)))))))((((((..(((((((.((((((.(((((.....))))).......))))))....((((.(((((...((((..(((((((((..((((((((......))))))))..)))...)))))).(((.((.....)).))))))))))))))))...((((.((((...(((.(((((((..(((((((((((((..((.(((((......))))).)).......)))))))))))))..))))).)).)))..)))).))))....)))))))..)))))).

###########################################################################################################################

>C17918152.183.2	is_MIRNA
	VAL:	1.01	MeanVal:	6.16972733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acucaagagaacucacca-cag-uucuggugaccuuggauca-----cuguuggu
            ++++-++++---+++-++|+++|+++-+++++++++++++--|||||++-+++++
            ++++-++++--|+++-++-+++-+++|+++++++++++++-------++-+++++
    REV:    ugagaucucgu-aguaguuguugaag-ucauuggaaucuguacuaaagaaaaccg
             *********************	2:::22	2--21	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:291.miRNA:1627	cucaagagaacucacca-cag
                          *********************	15:::35	15--33	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:291.miRNA:1628	acca-cag-uucuggugaccu
                        *********************	13:::33	13--31	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:291.miRNA:1629	ucacca-cag-uucuggugac
                 *********************	6:::26	6--24	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:291.miRNA:1630	agagaacucacca-cag-uuc
                           *********************	16:::36	16--34	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:291.miRNA:1631	cca-cag-uucuggugaccuu
                *********************	5:::25	5--23	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:291.miRNA:1632	aagagaacucacca-cag-uu
>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:291
	gacaaucuuuggaauagauugugacaauaaauuagacuggccugagcauuccuuagaugcagcuccacaggucauuucaucagguuccaagcugaggaggguuuuuucagcuagaaugagcucuaguugggaagccagcccucgcaguaccccaaguuuugcagcgaaccgauguggacucaagagaacucaccacaguucuggugaccuuggaucacuguugguagaucagccaaaagaaaucaugucuaagguuacugaaguuguugaugaugcucuagagugugugucugauggauugucu
	.(((((((.......)))))))((((((..(((((((.((((((.(((((.....))))).......))))))....((((.(((((...((((..(((((((((..((((((((......))))))))..)))...)))))).)))).......((...))...)))))))))...((((.((((...(((.((((((((.(((((((((((((..((.(((((......))))).)).......)))))))))))))))).))).)).)))..)))).))))....)))))))..)))))).

###########################################################################################################################

>C17918152.205.0	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	11.5813866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acucaagagaacucacca-caguucuggugaccuuggauca-----cuguuggu
            ++++-++++---+++-++|+++++--+++++++++++++--|||||++-+++++
            ++++-++++--|+++-++-+++++--+++++++++++++-------++-+++++
    REV:    ugagaucucgu-aguaguuguugaagucauuggaaucuguacuaaagaaaaccg
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:292.miRNA:1633	acca-caguucuggugaccuu
                         *********************	14:::34	14--33	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:292.miRNA:1634	cacca-caguucuggugaccu
                        *********************	13:::33	13--32	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:292.miRNA:1635	ucacca-caguucuggugacc
                *********************	5:::25	5--24	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:292.miRNA:1636	aagagaacucacca-caguuc
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:292.miRNA:1637	agagaacucacca-caguucu
                           *********************	16:::36	16--35	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:292.miRNA:1638	cca-caguucuggugaccuug
>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:292
	gacaauaaauuagacuggccugagcauuccuuagaugcagcuccacaggucauuucaucagguuccaagcugaggaggguuuuuucagcuagaaugagcucuaguugggaagccagcccucgcaguaccccaaguuuugcagcgaaccgauguggacucaagagaacucaccacaguucuggugaccuuggaucacuguugguagaucagccaaaagaaaucaugucuaagguuacugaaguuguugaugaugcucuagagugugugucugauggauugucu
	((((((..(((((((.((((((.(((((.....))))).......))))))....((((.(((((...((((..(((((((((..((((((((......))))))))..)))...)))))).(((.((.....)).))))))))))))))))...((((.((((...(((.(((((((..(((((((((((((..((.(((((......))))).)).......)))))))))))))..))))).)).)))..)))).))))....)))))))..)))))).

###########################################################################################################################

>C17918152.205.1	is_MIRNA
	VAL:	1.01	MeanVal:	6.16972733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acucaagagaacucacca-cag-uucuggugaccuuggauca-----cuguuggu
            ++++-++++---+++-++|+++|+++-+++++++++++++--|||||++-+++++
            ++++-++++--|+++-++-+++-+++|+++++++++++++-------++-+++++
    REV:    ugagaucucgu-aguaguuguugaag-ucauuggaaucuguacuaaagaaaaccg
             *********************	2:::22	2--21	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:293.miRNA:1639	cucaagagaacucacca-cag
                          *********************	15:::35	15--33	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:293.miRNA:1640	acca-cag-uucuggugaccu
                        *********************	13:::33	13--31	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:293.miRNA:1641	ucacca-cag-uucuggugac
                 *********************	6:::26	6--24	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:293.miRNA:1642	agagaacucacca-cag-uuc
                           *********************	16:::36	16--34	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:293.miRNA:1643	cca-cag-uucuggugaccuu
                *********************	5:::25	5--23	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:293.miRNA:1644	aagagaacucacca-cag-uu
>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:293
	gacaauaaauuagacuggccugagcauuccuuagaugcagcuccacaggucauuucaucagguuccaagcugaggaggguuuuuucagcuagaaugagcucuaguugggaagccagcccucgcaguaccccaaguuuugcagcgaaccgauguggacucaagagaacucaccacaguucuggugaccuuggaucacuguugguagaucagccaaaagaaaucaugucuaagguuacugaaguuguugaugaugcucuagagugugugucugauggauugucu
	((((((..(((((((.((((((.(((((.....))))).......))))))....((((.(((((...((((..(((((((((..((((((((......))))))))..)))...)))))).(((.((.....)).))))))))))))))))...((((.((((...(((.((((((((.(((((((((((((..((.(((((......))))).)).......)))))))))))))))).))).)).)))..)))).))))....)))))))..)))))).

###########################################################################################################################

>C17918152.205.2	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	11.5813866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acucaagagaacucacca-caguucuggugaccuuggauca-----cuguuggu
            ++++-++++---+++-++|+++++--+++++++++++++--|||||++-+++++
            ++++-++++--|+++-++-+++++--+++++++++++++-------++-+++++
    REV:    ugagaucucgu-aguaguuguugaagucauuggaaucuguacuaaagaaaaccg
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:294.miRNA:1645	acca-caguucuggugaccuu
                         *********************	14:::34	14--33	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:294.miRNA:1646	cacca-caguucuggugaccu
                        *********************	13:::33	13--32	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:294.miRNA:1647	ucacca-caguucuggugacc
                *********************	5:::25	5--24	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:294.miRNA:1648	aagagaacucacca-caguuc
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:294.miRNA:1649	agagaacucacca-caguucu
                           *********************	16:::36	16--35	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:294.miRNA:1650	cca-caguucuggugaccuug
>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:294
	gacaauaaauuagacuggccugagcauuccuuagaugcagcuccacaggucauuucaucagguuccaagcugaggaggguuuuuucagcuagaaugagcucuaguugggaagccagcccucgcaguaccccaaguuuugcagcgaaccgauguggacucaagagaacucaccacaguucuggugaccuuggaucacuguugguagaucagccaaaagaaaucaugucuaagguuacugaaguuguugaugaugcucuagagugugugucugauggauugucu
	((((((..(((((((.((((((.(((((.....))))).......))))))....((((.(((((...((((..(((((((((..((((((((......))))))))..)))...)))))).)))).......((...))...)))))))))...((((.((((...(((.(((((((..(((((((((((((..((.(((((......))))).)).......)))))))))))))..))))).)).)))..)))).))))....)))))))..)))))).

###########################################################################################################################

>C17918152.230.0	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	11.5813866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acucaagagaacucacca-caguucuggugaccuuggauca-----cuguuggu
            ++++-++++---+++-++|+++++--+++++++++++++--|||||++-+++++
            ++++-++++--|+++-++-+++++--+++++++++++++-------++-+++++
    REV:    ugagaucucgu-aguaguuguugaagucauuggaaucuguacuaaagaaaaccg
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:295.miRNA:1651	acca-caguucuggugaccuu
                         *********************	14:::34	14--33	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:295.miRNA:1652	cacca-caguucuggugaccu
                        *********************	13:::33	13--32	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:295.miRNA:1653	ucacca-caguucuggugacc
                *********************	5:::25	5--24	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:295.miRNA:1654	aagagaacucacca-caguuc
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:295.miRNA:1655	agagaacucacca-caguucu
                           *********************	16:::36	16--35	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:295.miRNA:1656	cca-caguucuggugaccuug
>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:295
	auuccuuagaugcagcuccacaggucauuucaucagguuccaagcugaggaggguuuuuucagcuagaaugagcucuaguugggaagccagcccucgcaguaccccaaguuuugcagcgaaccgauguggacucaagagaacucaccacaguucuggugaccuuggaucacuguugguagaucagccaaaagaaaucaugucuaagguuacugaaguuguugaugaugcucuagagugugugucugauggauugucugaugaggagg
	.(((((((...((((.((((((((.(((..((((.(((((...((((..(((((((((..((((((((......))))))))..)))...)))))).(((.((.....)).))))))))))))))))...((((.((((...(((.(((((((..(((((((((((((..((.(((((......))))).)).......)))))))))))))..))))).)).)))..)))).))))..))))))).))))))))....))))))).

###########################################################################################################################

>C17918152.230.1	is_MIRNA
	VAL:	1.01	MeanVal:	6.16972733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acucaagagaacucacca-cag-uucuggugaccuuggauca-----cuguuggu
            ++++-++++---+++-++|+++|+++-+++++++++++++--|||||++-+++++
            ++++-++++--|+++-++-+++-+++|+++++++++++++-------++-+++++
    REV:    ugagaucucgu-aguaguuguugaag-ucauuggaaucuguacuaaagaaaaccg
             *********************	2:::22	2--21	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:296.miRNA:1657	cucaagagaacucacca-cag
                          *********************	15:::35	15--33	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:296.miRNA:1658	acca-cag-uucuggugaccu
                        *********************	13:::33	13--31	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:296.miRNA:1659	ucacca-cag-uucuggugac
                 *********************	6:::26	6--24	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:296.miRNA:1660	agagaacucacca-cag-uuc
                           *********************	16:::36	16--34	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:296.miRNA:1661	cca-cag-uucuggugaccuu
                *********************	5:::25	5--23	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:296.miRNA:1662	aagagaacucacca-cag-uu
>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:296
	auuccuuagaugcagcuccacaggucauuucaucagguuccaagcugaggaggguuuuuucagcuagaaugagcucuaguugggaagccagcccucgcaguaccccaaguuuugcagcgaaccgauguggacucaagagaacucaccacaguucuggugaccuuggaucacuguugguagaucagccaaaagaaaucaugucuaagguuacugaaguuguugaugaugcucuagagugugugucugauggauugucugaugaggagg
	.(((((((...((((.((((((((.(((..((((.(((((...((((..(((((((((..((((((((......))))))))..)))...)))))).(((.((.....)).))))))))))))))))...((((.((((...(((.((((((((.(((((((((((((..((.(((((......))))).)).......)))))))))))))))).))).)).)))..)))).))))..))))))).))))))))....))))))).

###########################################################################################################################

>C17918152.230.2	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	11.5813866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acucaagagaacucacca-caguucuggugaccuuggauca-----cuguuggu
            ++++-++++---+++-++|+++++--+++++++++++++--|||||++-+++++
            ++++-++++--|+++-++-+++++--+++++++++++++-------++-+++++
    REV:    ugagaucucgu-aguaguuguugaagucauuggaaucuguacuaaagaaaaccg
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:297.miRNA:1663	acca-caguucuggugaccuu
                         *********************	14:::34	14--33	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:297.miRNA:1664	cacca-caguucuggugaccu
                        *********************	13:::33	13--32	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:297.miRNA:1665	ucacca-caguucuggugacc
                *********************	5:::25	5--24	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:297.miRNA:1666	aagagaacucacca-caguuc
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:297.miRNA:1667	agagaacucacca-caguucu
                           *********************	16:::36	16--35	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:297.miRNA:1668	cca-caguucuggugaccuug
>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:297
	auuccuuagaugcagcuccacaggucauuucaucagguuccaagcugaggaggguuuuuucagcuagaaugagcucuaguugggaagccagcccucgcaguaccccaaguuuugcagcgaaccgauguggacucaagagaacucaccacaguucuggugaccuuggaucacuguugguagaucagccaaaagaaaucaugucuaagguuacugaaguuguugaugaugcucuagagugugugucugauggauugucugaugaggagg
	.(((((((...((((.((((((((.(((..((((.(((((...((((..(((((((((..((((((((......))))))))..)))...)))))).)))).......((...))...)))))))))...((((.((((...(((.(((((((..(((((((((((((..((.(((((......))))).)).......)))))))))))))..))))).)).)))..)))).))))..))))))).))))))))....))))))).

###########################################################################################################################

>C17918152.244.0	is_MIRNA
	VAL:	1.01	MeanVal:	8.91059749999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauguggacucaagagaacucacca-caguucuggugaccuuggauca-----cuguuggu
            ++--++-++++-++++---+++-++|+++++--+++++++++++++--|||||++-+++++
            ++--++-++++-++++--|+++-++-+++++--+++++++++++++-------++-+++++
    REV:    cugugugugagaucucgu-aguaguuguugaagucauuggaaucuguacuaaagaaaaccg
                                 *********************	22:::42	22--41	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:298.miRNA:1669	acca-caguucuggugaccuu
                                *********************	21:::41	21--40	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:298.miRNA:1670	cacca-caguucuggugaccu
                               *********************	20:::40	20--39	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:298.miRNA:1671	ucacca-caguucuggugacc
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:298.miRNA:1672	acucaagagaacucacca-ca
                       *********************	12:::32	12--31	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:298.miRNA:1673	aagagaacucacca-caguuc
                        *********************	13:::33	13--32	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:298.miRNA:1674	agagaacucacca-caguucu
>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:298
	gcuccacaggucauuucaucagguuccaagcugaggaggguuuuuucagcuagaaugagcucuaguugggaagccagcccucgcaguaccccaaguuuugcagcgaaccgauguggacucaagagaacucaccacaguucuggugaccuuggaucacuguugguagaucagccaaaagaaaucaugucuaagguuacugaaguuguugaugaugcucuagagugugugucugauggauugucugaugaggagg
	.((((.((((.((.((((((.(((((...((((..(((((((((..((((((((......))))))))..)))...)))))).(((.((.....)).))))))))))))((..((.((((.((((...(((.(((((((..(((((((((((((..((.(((((......))))).)).......)))))))))))))..))))).)).)))..)))).)))).))..)).)))))).))))))....)))).

###########################################################################################################################

>C17918152.244.2	is_MIRNA
	VAL:	1.01	MeanVal:	8.91059749999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauguggacucaagagaacucacca-caguucuggugaccuuggauca-----cuguuggu
            ++--++-++++-++++---+++-++|+++++--+++++++++++++--|||||++-+++++
            ++--++-++++-++++--|+++-++-+++++--+++++++++++++-------++-+++++
    REV:    cugugugugagaucucgu-aguaguuguugaagucauuggaaucuguacuaaagaaaaccg
                                 *********************	22:::42	22--41	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:299.miRNA:1675	acca-caguucuggugaccuu
                                *********************	21:::41	21--40	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:299.miRNA:1676	cacca-caguucuggugaccu
                               *********************	20:::40	20--39	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:299.miRNA:1677	ucacca-caguucuggugacc
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:299.miRNA:1678	acucaagagaacucacca-ca
                       *********************	12:::32	12--31	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:299.miRNA:1679	aagagaacucacca-caguuc
                        *********************	13:::33	13--32	>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:299.miRNA:1680	agagaacucacca-caguucu
>>C17918152.Lu0910.pre-miRNA:299
	gcuccacaggucauuucaucagguuccaagcugaggaggguuuuuucagcuagaaugagcucuaguugggaagccagcccucgcaguaccccaaguuuugcagcgaaccgauguggacucaagagaacucaccacaguucuggugaccuuggaucacuguugguagaucagccaaaagaaaucaugucuaagguuacugaaguuguugaugaugcucuagagugugugucugauggauugucugaugaggagg
	.((((.((((.((.((((((.(((((...((((..(((((((((..((((((((......))))))))..)))...)))))).)))).......((...))...)))))((..((.((((.((((...(((.(((((((..(((((((((((((..((.(((((......))))).)).......)))))))))))))..))))).)).)))..)))).)))).))..)).)))))).))))))....)))).

###########################################################################################################################

>C17918330.228.0	is_MIRNA
	VAL:	6.30	MeanVal:	80.2629645	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaaaugacu-acgagauaguu--aggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugc
            +++++++----|++----+++++||++++++-++++-++-++++-++-+++++++++++----++-++
            +++++++-----++--||+++++--++++++-++++-++-++++-++-+++++++++++----++|++
    REV:    agguuugaccauugag--aucagauuccgaagcaaaccguccaccuuccagccugccuuaaaacu-cg
                                             *********************	34:::54	31--51	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:300.miRNA:1681	uuucgcuggugaaaaguugga
                                         *********************	30:::50	27--47	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:300.miRNA:1682	uugguuucgcuggugaaaagu
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:300.miRNA:1683	cuggugaaaaguuggauggaa
                                       *********************	28:::48	25--45	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:300.miRNA:1684	gcuugguuucgcuggugaaaa
                                        *********************	29:::49	26--46	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:300.miRNA:1685	cuugguuucgcuggugaaaag
                                            *********************	33:::53	30--50	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:300.miRNA:1686	guuucgcuggugaaaaguugg
>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:300
	uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau
	.((((.....((((....(((((..((((......))))..)))))..)))).....)))).(((((((....((....(((((((((((.((((.((.((((.((.(((((((((((....((.((....(((((((((...((((..............))))...)))))))))((((....)))).....))))....))))))))))).)).)))).)).)))).))))))..)))))..)).....))))))).

###########################################################################################################################

>C17918330.228.1	is_MIRNA
	VAL:	5.86	MeanVal:	75.9665133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaaaugacu-acgagauaguu--aggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugc
            +++++++----|++----+++++||++++++-++++-++-++++-++-+++++++++++-++-++-++
            +++++++-----++--||+++++--++++++-++++-++-++++-++-+++++++++++-++-++|++
    REV:    agguuugaccauugag--aucagauuccgaagcaaaccguccaccuuccagccugccuuaaaacu-cg
                                             *********************	34:::54	31--51	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1687	uuucgcuggugaaaaguugga
                                         *********************	30:::50	27--47	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1688	uugguuucgcuggugaaaagu
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1689	cuggugaaaaguuggauggaa
                                                     *********************	42:::62	39--59	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1690	gugaaaaguuggauggaaguu
                                                        *********************	45:::65	42--62	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1691	aaaaguuggauggaaguuaga
                                                      *********************	43:::63	40--60	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1692	ugaaaaguuggauggaaguua
>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301
	uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau
	.((((.....((((....(((((..((((......))))..)))))..)))).....)))).(((((((....((....(((((((((((.((((.((.((((.((.(((((((((((.((.((.((....(((((((((...((((..............))))...)))))))))((((....)))).....)))).)).))))))))))).)).)))).)).)))).))))))..)))))..)).....))))))).

###########################################################################################################################

>C17918330.228.2	is_MIRNA
	VAL:	7.60	MeanVal:	96.7782136666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaaaugacu-acgagauaguu--aggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaa
            +++++++----|++----+++++||++++++-++++-++-++++-++-+++++++++++
            +++++++-----++--||+++++--++++++-++++-++-++++-++-+++++++++++
    REV:    agguuugaccauugag--aucagauuccgaagcaaaccguccaccuuccagccugccuu
                                             *********************	34:::54	31--51	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:302.miRNA:1693	uuucgcuggugaaaaguugga
                                         *********************	30:::50	27--47	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:302.miRNA:1694	uugguuucgcuggugaaaagu
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:302.miRNA:1695	cuggugaaaaguuggauggaa
                                        *********************	29:::49	26--46	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:302.miRNA:1696	cuugguuucgcuggugaaaag
                                       *********************	28:::48	25--45	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:302.miRNA:1697	gcuugguuucgcuggugaaaa
                                            *********************	33:::53	30--50	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:302.miRNA:1698	guuucgcuggugaaaaguugg
>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:302
	uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau
	.((((.....((((....(((((..((((......))))..)))))..)))).....)))).(((((((....((....(((((((((((.((((.((.((((.((.(((((((((((((((((......((((((((((...((((..............))))...))))))))))))))))(((.....))).......))))))))))).)).)))).)).)))).))))))..)))))..)).....))))))).

###########################################################################################################################

>C17918330.239.0	is_MIRNA
	VAL:	5.86	MeanVal:	75.9665133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaaaugacu-acgagauaguu--aggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugc
            +++++++----|++----+++++||++++++-++++-++-++++-++-+++++++++++-++-++-++
            +++++++-----++--||+++++--++++++-++++-++-++++-++-+++++++++++-++-++|++
    REV:    agguuugaccauugag--aucagauuccgaagcaaaccguccaccuuccagccugccuuaaaacu-cg
                                             *********************	34:::54	31--51	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1699	uuucgcuggugaaaaguugga
                                         *********************	30:::50	27--47	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1700	uugguuucgcuggugaaaagu
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1701	cuggugaaaaguuggauggaa
                                                     *********************	42:::62	39--59	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1702	gugaaaaguuggauggaaguu
                                                        *********************	45:::65	42--62	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1703	aaaaguuggauggaaguuaga
                                                      *********************	43:::63	40--60	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1704	ugaaaaguuggauggaaguua
>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303
	uauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggauuccuuauu
	.(((((((((((..((((......))))..)))))................(((((((....((....(((((((((((.((((.((.((((.((.(((((((((((.((.((.((....(((((((((...((((..............))))...)))))))))((((....)))).....)))).)).))))))))))).)).)))).)).)))).))))))..)))))..)).....)))))))..)))))).

###########################################################################################################################

>C17918330.239.1	is_MIRNA
	VAL:	6.30	MeanVal:	80.2629645	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaaaugacu-acgagauaguu--aggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugc
            +++++++----|++----+++++||++++++-++++-++-++++-++-+++++++++++----++-++
            +++++++-----++--||+++++--++++++-++++-++-++++-++-+++++++++++----++|++
    REV:    agguuugaccauugag--aucagauuccgaagcaaaccguccaccuuccagccugccuuaaaacu-cg
                                             *********************	34:::54	31--51	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:304.miRNA:1705	uuucgcuggugaaaaguugga
                                         *********************	30:::50	27--47	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:304.miRNA:1706	uugguuucgcuggugaaaagu
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:304.miRNA:1707	cuggugaaaaguuggauggaa
                                       *********************	28:::48	25--45	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:304.miRNA:1708	gcuugguuucgcuggugaaaa
                                        *********************	29:::49	26--46	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:304.miRNA:1709	cuugguuucgcuggugaaaag
                                            *********************	33:::53	30--50	>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:304.miRNA:1710	guuucgcuggugaaaaguugg
>>C17918330.Lu0910.pre-miRNA:304
	uauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggauuccuuauu
	.(((((((((((..((((......))))..)))))................(((((((....((....(((((((((((.((((.((.((((.((.(((((((((((....((.((....(((((((((...((((..............))))...)))))))))((((....)))).....))))....))))))))))).)).)))).)).)))).))))))..)))))..)).....)))))))..)))))).

###########################################################################################################################

>C17921148.299.0	is_MIRNA
	VAL:	1512.16	MeanVal:	6918.140235	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuauaacuuc---guagcauucuuuucucauaa
            ++++++++++|||++++-++++-+++++-++++
            ++++++++++---++++-++++-+++++-++++
    REV:    aauguugaagauuuaucuugaguaaggauuguu
                        *********************	13:::33	11--30	>>C17921148.Lu0910.pre-miRNA:305.miRNA:1711	-guagcauucuuuucucauaa
                *********************	5:::25	5--22	>>C17921148.Lu0910.pre-miRNA:305.miRNA:1712	aacuuc---guagcauucuuu
                       *********************	12:::32	11--29	>>C17921148.Lu0910.pre-miRNA:305.miRNA:1713	--guagcauucuuuucucaua
>>C17921148.Lu0910.pre-miRNA:305
	aguaugaaauuaguguguggcuuauaacuucguagcauucuuuucucauaaaugaguuguuaggaaugaguucuauuuagaaguuguaaugaaaaaaagaaucaaaguuugauauaaauuaaguuucuuauucaaauuuaauucaguacauguuuuugucaaaccgacugcccauauacaugguuuuuuaug
	.(((.(((((((((((((((.((((((((((((((.((((.(((((.((((.....)))).))))).)))).))))...)))))))))).................((((((((..((((((((((.......))))))))))((.....))....)))))))).......)))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>C17921148.303.0	is_MIRNA
	VAL:	1512.16	MeanVal:	6918.140235	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuauaacuuc---guagcauucuuuucucauaa
            ++++++++++|||++++-++++-+++++-++++
            ++++++++++---++++-++++-+++++-++++
    REV:    aauguugaagauuuaucuugaguaaggauuguu
                        *********************	13:::33	11--30	>>C17921148.Lu0910.pre-miRNA:306.miRNA:1714	-guagcauucuuuucucauaa
                *********************	5:::25	5--22	>>C17921148.Lu0910.pre-miRNA:306.miRNA:1715	aacuuc---guagcauucuuu
                       *********************	12:::32	11--29	>>C17921148.Lu0910.pre-miRNA:306.miRNA:1716	--guagcauucuuuucucaua
>>C17921148.Lu0910.pre-miRNA:306
	ugaaauuaguguguggcuuauaacuucguagcauucuuuucucauaaaugaguuguuaggaaugaguucuauuuagaaguuguaaugaaaaaaagaaucaaaguuugauauaaauuaaguuucuuauucaaauuuaauucaguacauguuuuugucaaaccgacugcccauauacaugguuuuu
	.(((((((((((((((.((((((((((((((.((((.(((((.((((.....)))).))))).)))).))))...)))))))))).................((((((((..((((((((((.......))))))))))((.....))....)))))))).......)))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>C17926974.384.0	is_MIRNA
	VAL:	3.11	MeanVal:	6.0436985	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagagauaccu-ccaucucaauaagauuuaccuuucua
            ++++++++---|++++++++----+++++----+++++
            ++++++++----++++++++--||+++++--||+++++
    REV:    uuuucuguuuaugguagggugg--uuaaacc--aaggu
             *********************	2:::22	2--21	>>C17926974.Lu0910.pre-miRNA:307.miRNA:1717	agagauaccu-ccaucucaau
                     *********************	10:::30	10--29	>>C17926974.Lu0910.pre-miRNA:307.miRNA:1718	cu-ccaucucaauaagauuua
>>C17926974.Lu0910.pre-miRNA:307
	aaagagauaccuccaucucaauaagauuuaccuuucuauagcuggaaccaaauuggugggaugguauuugucuuuua
	.((((((((...((((((((....(((((....(((((....)))))..)))))..))))))))....)))))))).

###########################################################################################################################

>C17928980.451.0	is_MIRNA
	VAL:	6.88	MeanVal:	61.4388075	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagugga-uuucaaaucaccuacc---ucc
            +++++++-|+++++++++++++---|||+++
            +++++++--+++++++++++++------+++
    REV:    cuucacuaaaaaguuuaguggaauaccaagg
                *********************	5:::25	5--24	>>C17928980.Lu0910.pre-miRNA:308.miRNA:1719	ugga-uuucaaaucaccuacc
             *********************	2:::22	2--21	>>C17928980.Lu0910.pre-miRNA:308.miRNA:1720	aagugga-uuucaaaucaccu
              *********************	3:::23	3--22	>>C17928980.Lu0910.pre-miRNA:308.miRNA:1721	agugga-uuucaaaucaccua
               *********************	4:::24	4--23	>>C17928980.Lu0910.pre-miRNA:308.miRNA:1722	gugga-uuucaaaucaccuac
                 *********************	6:::26	6--24	>>C17928980.Lu0910.pre-miRNA:308.miRNA:1723	gga-uuucaaaucaccuacc-
>>C17928980.Lu0910.pre-miRNA:308
	uugagauuugaccaaaagaacucuccuuuaugaaguggauuucaaaucaccuaccucccaaauuacauaggaaccauaaggugauuugaaaaaucacuuccaaaucucau
	.(((((((((....((((.......))))..(((((((.(((((((((((((...(((...........)))......)))))))))))))..)))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17928980.482.0	is_MIRNA
	VAL:	6.88	MeanVal:	61.4388075	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagugga-uuucaaaucaccuacc---ucc
            +++++++-|+++++++++++++---|||+++
            +++++++--+++++++++++++------+++
    REV:    cuucacuaaaaaguuuaguggaauaccaagg
                *********************	5:::25	5--24	>>C17928980.Lu0910.pre-miRNA:309.miRNA:1724	ugga-uuucaaaucaccuacc
             *********************	2:::22	2--21	>>C17928980.Lu0910.pre-miRNA:309.miRNA:1725	aagugga-uuucaaaucaccu
              *********************	3:::23	3--22	>>C17928980.Lu0910.pre-miRNA:309.miRNA:1726	agugga-uuucaaaucaccua
               *********************	4:::24	4--23	>>C17928980.Lu0910.pre-miRNA:309.miRNA:1727	gugga-uuucaaaucaccuac
                 *********************	6:::26	6--24	>>C17928980.Lu0910.pre-miRNA:309.miRNA:1728	gga-uuucaaaucaccuacc-
>>C17928980.Lu0910.pre-miRNA:309
	gaaguggauuucaaaucaccuaccucccaaauuacauaggaaccauaaggugauuugaaaaaucacuucc
	(((((((.(((((((((((((...(((...........)))......)))))))))))))..))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.108.0	is_MIRNA
	VAL:	3.35	MeanVal:	71.56619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:310.miRNA:1729	aacaaacauacucuuccguca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:310.miRNA:1730	uaacaaacauacucuuccguc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:310.miRNA:1731	aaacauacucuuccgucaguu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:310.miRNA:1732	aacauacucuuccgucaguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:310.miRNA:1733	uuaacaaacauacucuuccgu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:310.miRNA:1734	acaaacauacucuuccgucag
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:310
	uauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.(((((.(((((((((..(((((.....(((....))).....)))))..........))))))))))))))(((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.108.1	is_MIRNA
	VAL:	3.35	MeanVal:	71.56619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:311.miRNA:1735	aacaaacauacucuuccguca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:311.miRNA:1736	uaacaaacauacucuuccguc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:311.miRNA:1737	aaacauacucuuccgucaguu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:311.miRNA:1738	aacauacucuuccgucaguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:311.miRNA:1739	uuaacaaacauacucuuccgu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:311.miRNA:1740	acaaacauacucuuccgucag
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:311
	uauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.(((((.(((((((((..(((((.....(((....))).....)))))..........))))))))))))))(((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.114.0	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	68.2450533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:312.miRNA:1741	aacaaacauacucuuccguca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:312.miRNA:1742	uaacaaacauacucuuccguc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:312.miRNA:1743	aaacauacucuuccgucaguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:312.miRNA:1744	aacauacucuuccgucaguuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:312.miRNA:1745	uuaacaaacauacucuuccgu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:312.miRNA:1746	uuuaacaaacauacucuuccg
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:312
	guaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.(((((((((..(((((.....(((....))).....)))))..........)))))))))....((((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))))

###########################################################################################################################

>C17935548.114.1	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	68.2450533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:313.miRNA:1747	aacaaacauacucuuccguca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:313.miRNA:1748	uaacaaacauacucuuccguc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:313.miRNA:1749	aaacauacucuuccgucaguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:313.miRNA:1750	aacauacucuuccgucaguuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:313.miRNA:1751	uuaacaaacauacucuuccgu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:313.miRNA:1752	uuuaacaaacauacucuuccg
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:313
	guaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.(((((((((..(((((.....(((....))).....)))))..........)))))))))....((((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))))

###########################################################################################################################

>C17935548.13.0	is_MIRNA
	VAL:	3.35	MeanVal:	71.56619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:314.miRNA:1753	aacaaacauacucuuccguca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:314.miRNA:1754	uaacaaacauacucuuccguc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:314.miRNA:1755	aaacauacucuuccgucaguu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:314.miRNA:1756	aacauacucuuccgucaguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:314.miRNA:1757	uuaacaaacauacucuuccgu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:314.miRNA:1758	acaaacauacucuuccgucag
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:314
	auuauagcauuagggucuuugcuuacuccaccaauacguaucucacuuacuucacauuuuuuuuaaagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.(((((.....(((((...(((((..(((........(((.......)))......((((....))))..)))..))).)).......))))).......)))))....................((((((((.(((((.............))))).)))))))).(((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.13.1	is_MIRNA
	VAL:	3.35	MeanVal:	71.56619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:315.miRNA:1759	aacaaacauacucuuccguca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:315.miRNA:1760	uaacaaacauacucuuccguc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:315.miRNA:1761	aaacauacucuuccgucaguu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:315.miRNA:1762	aacauacucuuccgucaguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:315.miRNA:1763	uuaacaaacauacucuuccgu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:315.miRNA:1764	acaaacauacucuuccgucag
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:315
	auuauagcauuagggucuuugcuuacuccaccaauacguaucucacuuacuucacauuuuuuuuaaagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.(((((.....(((((...(((((..(((........(((.......)))......((((....))))..)))..))).)).......))))).......)))))....................((((((((.(((((.............))))).)))))))).(((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.137.0	is_MIRNA
	VAL:	3.35	MeanVal:	71.56619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:316.miRNA:1765	aacaaacauacucuuccguca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:316.miRNA:1766	uaacaaacauacucuuccguc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:316.miRNA:1767	aaacauacucuuccgucaguu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:316.miRNA:1768	aacauacucuuccgucaguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:316.miRNA:1769	uuaacaaacauacucuuccgu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:316.miRNA:1770	acaaacauacucuuccgucag
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:316
	uuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.((((((((.(((((.............))))).)))))))).(((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.137.1	is_MIRNA
	VAL:	3.35	MeanVal:	71.56619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:317.miRNA:1771	aacaaacauacucuuccguca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:317.miRNA:1772	uaacaaacauacucuuccguc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:317.miRNA:1773	aaacauacucuuccgucaguu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:317.miRNA:1774	aacauacucuuccgucaguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:317.miRNA:1775	uuaacaaacauacucuuccgu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:317.miRNA:1776	acaaacauacucuuccgucag
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:317
	uuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.((((((((.(((((.............))))).)))))))).(((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.150.0	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	68.2450533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:318.miRNA:1777	aacaaacauacucuuccguca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:318.miRNA:1778	uaacaaacauacucuuccguc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:318.miRNA:1779	aaacauacucuuccgucaguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:318.miRNA:1780	aacauacucuuccgucaguuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:318.miRNA:1781	uuaacaaacauacucuuccgu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:318.miRNA:1782	uuuaacaaacauacucuuccg
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:318
	aaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.(((((((((.....))).)))..)))..((((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))))

###########################################################################################################################

>C17935548.150.1	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	68.2450533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:319.miRNA:1783	aacaaacauacucuuccguca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:319.miRNA:1784	uaacaaacauacucuuccguc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:319.miRNA:1785	aaacauacucuuccgucaguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:319.miRNA:1786	aacauacucuuccgucaguuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:319.miRNA:1787	uuaacaaacauacucuuccgu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:319.miRNA:1788	uuuaacaaacauacucuuccg
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:319
	aaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.(((((((((.....))).)))..)))..((((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))))

###########################################################################################################################

>C17935548.156.0	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	68.2450533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:320.miRNA:1789	aacaaacauacucuuccguca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:320.miRNA:1790	uaacaaacauacucuuccguc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:320.miRNA:1791	aaacauacucuuccgucaguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:320.miRNA:1792	aacauacucuuccgucaguuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:320.miRNA:1793	uuaacaaacauacucuuccgu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:320.miRNA:1794	uuuaacaaacauacucuuccg
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:320
	ccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.((((.((....)).))))....((((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))))

###########################################################################################################################

>C17935548.156.1	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	68.2450533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:321.miRNA:1795	aacaaacauacucuuccguca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:321.miRNA:1796	uaacaaacauacucuuccguc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:321.miRNA:1797	aaacauacucuuccgucaguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:321.miRNA:1798	aacauacucuuccgucaguuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:321.miRNA:1799	uuaacaaacauacucuuccgu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:321.miRNA:1800	uuuaacaaacauacucuuccg
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:321
	ccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.((((.((....)).))))....((((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))))

###########################################################################################################################

>C17935548.178.0	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	68.2450533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:322.miRNA:1801	aacaaacauacucuuccguca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:322.miRNA:1802	uaacaaacauacucuuccguc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:322.miRNA:1803	aaacauacucuuccgucaguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:322.miRNA:1804	aacauacucuuccgucaguuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:322.miRNA:1805	uuaacaaacauacucuuccgu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:322.miRNA:1806	uuuaacaaacauacucuuccg
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:322
	auuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.((((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))))

###########################################################################################################################

>C17935548.178.1	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	68.2450533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:323.miRNA:1807	aacaaacauacucuuccguca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:323.miRNA:1808	uaacaaacauacucuuccguc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:323.miRNA:1809	aaacauacucuuccgucaguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:323.miRNA:1810	aacauacucuuccgucaguuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:323.miRNA:1811	uuaacaaacauacucuuccgu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:323.miRNA:1812	uuuaacaaacauacucuuccg
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:323
	auuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.((((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))))

###########################################################################################################################

>C17935548.18.0	is_MIRNA
	VAL:	3.35	MeanVal:	71.56619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:324.miRNA:1813	aacaaacauacucuuccguca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:324.miRNA:1814	uaacaaacauacucuuccguc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:324.miRNA:1815	aaacauacucuuccgucaguu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:324.miRNA:1816	aacauacucuuccgucaguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:324.miRNA:1817	uuaacaaacauacucuuccgu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:324.miRNA:1818	acaaacauacucuuccgucag
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:324
	agcauuagggucuuugcuuacuccaccaauacguaucucacuuacuucacauuuuuuuuaaagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.((((.(((((...(((((..(((........(((.......)))......((((....))))..)))..))).)).......)))))......))))......................((((((((.(((((.............))))).)))))))).(((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.18.1	is_MIRNA
	VAL:	3.35	MeanVal:	71.56619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:325.miRNA:1819	aacaaacauacucuuccguca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:325.miRNA:1820	uaacaaacauacucuuccguc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:325.miRNA:1821	aaacauacucuuccgucaguu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:325.miRNA:1822	aacauacucuuccgucaguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:325.miRNA:1823	uuaacaaacauacucuuccgu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:325.miRNA:1824	acaaacauacucuuccgucag
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:325
	agcauuagggucuuugcuuacuccaccaauacguaucucacuuacuucacauuuuuuuuaaagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.((((.(((((...(((((..(((........(((.......)))......((((....))))..)))..))).)).......)))))......))))......................((((((((.(((((.............))))).)))))))).(((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.189.0	is_MIRNA
	VAL:	5.45	MeanVal:	97.1386441666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    ugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                                                *********************	37:::57	37--57	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:326.miRNA:1825	guuuaguaaguugguuguaca
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:326.miRNA:1826	uuuaguaaguugguuguacac
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:326.miRNA:1827	uguuuaguaaguugguuguac
                                                               *********************	52:::72	52--72	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:326.miRNA:1828	uguacacuucauauaaguuua
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:326.miRNA:1829	guacacuucauauaaguuuau
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:326.miRNA:1830	uacacuucauauaaguuuauc
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:326
	cauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaauggugua
	.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.189.1	is_MIRNA
	VAL:	5.45	MeanVal:	97.1386441666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    ugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                                                *********************	37:::57	37--57	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:327.miRNA:1831	guuuaguaaguugguuguaca
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:327.miRNA:1832	uuuaguaaguugguuguacac
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:327.miRNA:1833	uguuuaguaaguugguuguac
                                                               *********************	52:::72	52--72	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:327.miRNA:1834	uguacacuucauauaaguuua
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:327.miRNA:1835	guacacuucauauaaguuuau
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:327.miRNA:1836	uacacuucauauaaguuuauc
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:327
	cauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaauggugua
	.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.195.0	is_MIRNA
	VAL:	2.59	MeanVal:	45.830076	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    acaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:328.miRNA:1837	guuuaguaaguugguuguaca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:328.miRNA:1838	uuuaguaaguugguuguacac
                            *********************	17:::37	17--37	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:328.miRNA:1839	uguacacuucauauaaguuua
                             *********************	18:::38	18--38	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:328.miRNA:1840	guacacuucauauaaguuuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:328.miRNA:1841	uacacuucauauaaguuuauc
                           *********************	16:::36	16--36	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:328.miRNA:1842	uuguacacuucauauaaguuu
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:328
	cuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaa
	.(((((((....((((((....))))))..(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).))))).......)))))))...((((((((........)))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.195.1	is_MIRNA
	VAL:	2.59	MeanVal:	45.830076	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    acaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:329.miRNA:1843	guuuaguaaguugguuguaca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:329.miRNA:1844	uuuaguaaguugguuguacac
                            *********************	17:::37	17--37	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:329.miRNA:1845	uguacacuucauauaaguuua
                             *********************	18:::38	18--38	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:329.miRNA:1846	guacacuucauauaaguuuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:329.miRNA:1847	uacacuucauauaaguuuauc
                           *********************	16:::36	16--36	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:329.miRNA:1848	uuguacacuucauauaaguuu
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:329
	cuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaa
	.(((((((....((((((....))))))..(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).))))).......)))))))...((((((((........)))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.2.0	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	68.2450533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:330.miRNA:1849	aacaaacauacucuuccguca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:330.miRNA:1850	uaacaaacauacucuuccguc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:330.miRNA:1851	aaacauacucuuccgucaguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:330.miRNA:1852	aacauacucuuccgucaguuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:330.miRNA:1853	uuaacaaacauacucuuccgu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:330.miRNA:1854	uuuaacaaacauacucuuccg
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:330
	aggucaugaugauuauagcauuagggucuuugcuuacuccaccaauacguaucucacuuacuucacauuuuuuuuaaagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.((((........(((((....(((((...(((((..(((........(((.......)))......((((....))))..)))..))).)).......)))))....)))))(((((((((....((......))....)))))))))...)))).....................((((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))))

###########################################################################################################################

>C17935548.2.1	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	68.2450533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:331.miRNA:1855	aacaaacauacucuuccguca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:331.miRNA:1856	uaacaaacauacucuuccguc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:331.miRNA:1857	aaacauacucuuccgucaguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:331.miRNA:1858	aacauacucuuccgucaguuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:331.miRNA:1859	uuaacaaacauacucuuccgu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:331.miRNA:1860	uuuaacaaacauacucuuccg
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:331
	aggucaugaugauuauagcauuagggucuuugcuuacuccaccaauacguaucucacuuacuucacauuuuuuuuaaagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.((((........(((((....(((((...(((((..(((........(((.......)))......((((....))))..)))..))).)).......)))))....)))))(((((((((....((......))....)))))))))...)))).....................((((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))))

###########################################################################################################################

>C17935548.2.2	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	68.2450533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:332.miRNA:1861	aacaaacauacucuuccguca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:332.miRNA:1862	uaacaaacauacucuuccguc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:332.miRNA:1863	aaacauacucuuccgucaguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:332.miRNA:1864	aacauacucuuccgucaguuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:332.miRNA:1865	uuaacaaacauacucuuccgu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:332.miRNA:1866	uuuaacaaacauacucuuccg
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:332
	aggucaugaugauuauagcauuagggucuuugcuuacuccaccaauacguaucucacuuacuucacauuuuuuuuaaagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.((((........(((((....(((((...(((((..(((........(((.......)))......((((....))))..)))..))).)).......)))))....)))))(((((((((..................)))))))))...)))).....................((((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))))

###########################################################################################################################

>C17935548.205.0	is_MIRNA
	VAL:	3.97	MeanVal:	70.8841851666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++-||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaaag--guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                                *********************	21:::41	21--41	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:333.miRNA:1867	guuuaguaaguugguuguaca
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:333.miRNA:1868	uuuaguaaguugguuguacac
                               *********************	20:::40	20--40	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:333.miRNA:1869	uguuuaguaaguugguuguac
                                                *********************	37:::57	37--57	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:333.miRNA:1870	guacacuucauauaaguuuau
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:333.miRNA:1871	uguacacuucauauaaguuua
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:333.miRNA:1872	uacacuucauauaaguuuauc
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:333
	uuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaa
	.(((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))).)))))((((((((........)))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.205.1	is_MIRNA
	VAL:	3.97	MeanVal:	70.8841851666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++-||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaaag--guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                                *********************	21:::41	21--41	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:334.miRNA:1873	guuuaguaaguugguuguaca
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:334.miRNA:1874	uuuaguaaguugguuguacac
                               *********************	20:::40	20--40	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:334.miRNA:1875	uguuuaguaaguugguuguac
                                                *********************	37:::57	37--57	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:334.miRNA:1876	guacacuucauauaaguuuau
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:334.miRNA:1877	uguacacuucauauaaguuua
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:334.miRNA:1878	uacacuucauauaaguuuauc
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:334
	uuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaa
	.(((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))).)))))((((((((........)))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.213.0	is_MIRNA
	VAL:	1.88	MeanVal:	33.564608	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:335.miRNA:1879	guuuaguaaguugguuguaca
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:335.miRNA:1880	uuuaguaaguugguuguacac
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:335.miRNA:1881	uguuuaguaaguugguuguac
                                        *********************	29:::49	29--49	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:335.miRNA:1882	guacacuucauauaaguuuau
                                       *********************	28:::48	28--48	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:335.miRNA:1883	uguacacuucauauaaguuua
                                         *********************	30:::50	30--50	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:335.miRNA:1884	uacacuucauauaaguuuauc
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:335
	auaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaa
	.((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...))))))))......((((((((........)))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.213.1	is_MIRNA
	VAL:	1.88	MeanVal:	33.564608	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:336.miRNA:1885	guuuaguaaguugguuguaca
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:336.miRNA:1886	uuuaguaaguugguuguacac
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:336.miRNA:1887	uguuuaguaaguugguuguac
                                        *********************	29:::49	29--49	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:336.miRNA:1888	guacacuucauauaaguuuau
                                       *********************	28:::48	28--48	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:336.miRNA:1889	uguacacuucauauaaguuua
                                         *********************	30:::50	30--50	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:336.miRNA:1890	uacacuucauauaaguuuauc
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:336
	auaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaa
	.((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...))))))))......((((((((........)))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.224.0	is_MIRNA
	VAL:	2.59	MeanVal:	45.830076	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    acaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:337.miRNA:1891	guuuaguaaguugguuguaca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:337.miRNA:1892	uuuaguaaguugguuguacac
                            *********************	17:::37	17--37	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:337.miRNA:1893	uguacacuucauauaaguuua
                             *********************	18:::38	18--38	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:337.miRNA:1894	guacacuucauauaaguuuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:337.miRNA:1895	uacacuucauauaaguuuauc
                           *********************	16:::36	16--36	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:337.miRNA:1896	uuguacacuucauauaaguuu
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:337
	cuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaa
	.(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).))))).................((((((((........)))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.224.1	is_MIRNA
	VAL:	2.59	MeanVal:	45.830076	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    acaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:338.miRNA:1897	guuuaguaaguugguuguaca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:338.miRNA:1898	uuuaguaaguugguuguacac
                            *********************	17:::37	17--37	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:338.miRNA:1899	uguacacuucauauaaguuua
                             *********************	18:::38	18--38	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:338.miRNA:1900	guacacuucauauaaguuuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:338.miRNA:1901	uacacuucauauaaguuuauc
                           *********************	16:::36	16--36	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:338.miRNA:1902	uuguacacuucauauaaguuu
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:338
	cuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaa
	.(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).))))).................((((((((........)))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.23.0	is_MIRNA
	VAL:	3.35	MeanVal:	71.56619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:339.miRNA:1903	aacaaacauacucuuccguca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:339.miRNA:1904	uaacaaacauacucuuccguc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:339.miRNA:1905	aaacauacucuuccgucaguu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:339.miRNA:1906	aacauacucuuccgucaguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:339.miRNA:1907	uuaacaaacauacucuuccgu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:339.miRNA:1908	acaaacauacucuuccgucag
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:339
	uagggucuuugcuuacuccaccaauacguaucucacuuacuucacauuuuuuuuaaagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.(((((...(((((..(((........(((.......)))......((((....))))..)))..))).)).......)))))...(((((.(((((((((..(((((.....(((....))).....)))))..........))))))))))))))(((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.23.1	is_MIRNA
	VAL:	3.35	MeanVal:	71.56619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:340.miRNA:1909	aacaaacauacucuuccguca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:340.miRNA:1910	uaacaaacauacucuuccguc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:340.miRNA:1911	aaacauacucuuccgucaguu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:340.miRNA:1912	aacauacucuuccgucaguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:340.miRNA:1913	uuaacaaacauacucuuccgu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:340.miRNA:1914	acaaacauacucuuccgucag
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:340
	uagggucuuugcuuacuccaccaauacguaucucacuuacuucacauuuuuuuuaaagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.(((((...(((((..(((........(((.......)))......((((....))))..)))..))).)).......)))))...(((((.(((((((((..(((((.....(((....))).....)))))..........))))))))))))))(((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.26.0	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	68.2450533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:341.miRNA:1915	aacaaacauacucuuccguca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:341.miRNA:1916	uaacaaacauacucuuccguc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:341.miRNA:1917	aaacauacucuuccgucaguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:341.miRNA:1918	aacauacucuuccgucaguuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:341.miRNA:1919	uuaacaaacauacucuuccgu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:341.miRNA:1920	uuuaacaaacauacucuuccg
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:341
	ggucuuugcuuacuccaccaauacguaucucacuuacuucacauuuuuuuuaaagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.(((...(((((............(((.......))).................(((((......(((((...............)))))..........(((((.....(((....))).....))))).....))))))))))...)))..((((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))))

###########################################################################################################################

>C17935548.26.1	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	68.2450533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:342.miRNA:1921	aacaaacauacucuuccguca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:342.miRNA:1922	uaacaaacauacucuuccguc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:342.miRNA:1923	aaacauacucuuccgucaguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:342.miRNA:1924	aacauacucuuccgucaguuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:342.miRNA:1925	uuaacaaacauacucuuccgu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:342.miRNA:1926	uuuaacaaacauacucuuccg
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:342
	ggucuuugcuuacuccaccaauacguaucucacuuacuucacauuuuuuuuaaagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.(((...(((((............(((.......))).................(((((......(((((...............)))))..........(((((.....(((....))).....))))).....))))))))))...)))..((((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))))

###########################################################################################################################

>C17935548.26.2	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	68.2450533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:343.miRNA:1927	aacaaacauacucuuccguca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:343.miRNA:1928	uaacaaacauacucuuccguc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:343.miRNA:1929	aaacauacucuuccgucaguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:343.miRNA:1930	aacauacucuuccgucaguuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:343.miRNA:1931	uuaacaaacauacucuuccgu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:343.miRNA:1932	uuuaacaaacauacucuuccg
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:343
	ggucuuugcuuacuccaccaauacguaucucacuuacuucacauuuuuuuuaaagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.(((...(((((.........((((((.........((((..............))))..(((((.............)))))..)))))).........(((((.....(((....))).....)))))..........)))))...)))..((((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))))

###########################################################################################################################

>C17935548.36.0	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	68.2450533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:344.miRNA:1933	aacaaacauacucuuccguca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:344.miRNA:1934	uaacaaacauacucuuccguc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:344.miRNA:1935	aaacauacucuuccgucaguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:344.miRNA:1936	aacauacucuuccgucaguuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:344.miRNA:1937	uuaacaaacauacucuuccgu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:344.miRNA:1938	uuuaacaaacauacucuuccg
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:344
	uacuccaccaauacguaucucacuuacuucacauuuuuuuuaaagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.((((.........(((.......)))................((((((......(((((...............)))))..........(((((.....(((....))).....))))).....))))))))))........((((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))))

###########################################################################################################################

>C17935548.36.1	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	68.2450533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:345.miRNA:1939	aacaaacauacucuuccguca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:345.miRNA:1940	uaacaaacauacucuuccguc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:345.miRNA:1941	aaacauacucuuccgucaguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:345.miRNA:1942	aacauacucuuccgucaguuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:345.miRNA:1943	uuaacaaacauacucuuccgu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:345.miRNA:1944	uuuaacaaacauacucuuccg
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:345
	uacuccaccaauacguaucucacuuacuucacauuuuuuuuaaagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.((((.........(((.......)))................((((((......(((((...............)))))..........(((((.....(((....))).....))))).....))))))))))........((((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))))

###########################################################################################################################

>C17935548.5.0	is_MIRNA
	VAL:	3.35	MeanVal:	71.56619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:346.miRNA:1945	aacaaacauacucuuccguca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:346.miRNA:1946	uaacaaacauacucuuccguc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:346.miRNA:1947	aaacauacucuuccgucaguu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:346.miRNA:1948	aacauacucuuccgucaguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:346.miRNA:1949	uuaacaaacauacucuuccgu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:346.miRNA:1950	acaaacauacucuuccgucag
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:346
	ucaugaugauuauagcauuagggucuuugcuuacuccaccaauacguaucucacuuacuucacauuuuuuuuaaagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.((((((((..........(((((...(((((..(((........(((.......)))......((((....))))..)))..))).)).......))))).)))))))).......................((((((((.(((((.............))))).)))))))).(((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.5.1	is_MIRNA
	VAL:	3.35	MeanVal:	71.56619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:347.miRNA:1951	aacaaacauacucuuccguca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:347.miRNA:1952	uaacaaacauacucuuccguc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:347.miRNA:1953	aaacauacucuuccgucaguu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:347.miRNA:1954	aacauacucuuccgucaguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:347.miRNA:1955	uuaacaaacauacucuuccgu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:347.miRNA:1956	acaaacauacucuuccgucag
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:347
	ucaugaugauuauagcauuagggucuuugcuuacuccaccaauacguaucucacuuacuucacauuuuuuuuaaagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.((((((((..........(((((...(((((..(((........(((.......)))......((((....))))..)))..))).)).......))))).)))))))).......................((((((((.(((((.............))))).)))))))).(((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.50.0	is_MIRNA
	VAL:	3.35	MeanVal:	71.56619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:348.miRNA:1957	aacaaacauacucuuccguca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:348.miRNA:1958	uaacaaacauacucuuccguc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:348.miRNA:1959	aaacauacucuuccgucaguu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:348.miRNA:1960	aacauacucuuccgucaguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:348.miRNA:1961	uuaacaaacauacucuuccgu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:348.miRNA:1962	acaaacauacucuuccgucag
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:348
	guaucucacuuacuucacauuuuuuuuaaagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.((((..(((((..................(((((......(((((...............)))))..........(((((.....(((....))).....))))).....))))))))))...))))..(((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.50.1	is_MIRNA
	VAL:	3.35	MeanVal:	71.56619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:349.miRNA:1963	aacaaacauacucuuccguca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:349.miRNA:1964	uaacaaacauacucuuccguc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:349.miRNA:1965	aaacauacucuuccgucaguu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:349.miRNA:1966	aacauacucuuccgucaguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:349.miRNA:1967	uuaacaaacauacucuuccgu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:349.miRNA:1968	acaaacauacucuuccgucag
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:349
	guaucucacuuacuucacauuuuuuuuaaagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.((((..(((((..................(((((......(((((...............)))))..........(((((.....(((....))).....))))).....))))))))))...))))..(((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.54.0	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	68.2450533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:350.miRNA:1969	aacaaacauacucuuccguca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:350.miRNA:1970	uaacaaacauacucuuccguc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:350.miRNA:1971	aaacauacucuuccgucaguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:350.miRNA:1972	aacauacucuuccgucaguuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:350.miRNA:1973	uuaacaaacauacucuuccgu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:350.miRNA:1974	uuuaacaaacauacucuuccg
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:350
	cucacuuacuucacauuuuuuuuaaagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.(((...((((..............((((((......(((((...............)))))..........(((((.....(((....))).....))))).....))))))))))..)))...((((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))))

###########################################################################################################################

>C17935548.54.1	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	68.2450533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:351.miRNA:1975	aacaaacauacucuuccguca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:351.miRNA:1976	uaacaaacauacucuuccguc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:351.miRNA:1977	aaacauacucuuccgucaguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:351.miRNA:1978	aacauacucuuccgucaguuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:351.miRNA:1979	uuaacaaacauacucuuccgu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:351.miRNA:1980	uuuaacaaacauacucuuccg
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:351
	cucacuuacuucacauuuuuuuuaaagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.(((...((((..............((((((......(((((...............)))))..........(((((.....(((....))).....))))).....))))))))))..)))...((((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))))

###########################################################################################################################

>C17935548.78.0	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	68.2450533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:352.miRNA:1981	aacaaacauacucuuccguca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:352.miRNA:1982	uaacaaacauacucuuccguc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:352.miRNA:1983	aaacauacucuuccgucaguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:352.miRNA:1984	aacauacucuuccgucaguuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:352.miRNA:1985	uuaacaaacauacucuuccgu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:352.miRNA:1986	uuuaacaaacauacucuuccg
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:352
	aagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.((((((......(((((...............)))))..........(((((.....(((....))).....))))).....))))))............((((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))))

###########################################################################################################################

>C17935548.78.1	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	68.2450533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:353.miRNA:1987	aacaaacauacucuuccguca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:353.miRNA:1988	uaacaaacauacucuuccguc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:353.miRNA:1989	aaacauacucuuccgucaguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:353.miRNA:1990	aacauacucuuccgucaguuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:353.miRNA:1991	uuaacaaacauacucuuccgu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:353.miRNA:1992	uuuaacaaacauacucuuccg
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:353
	aagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.((((((......(((((...............)))))..........(((((.....(((....))).....))))).....))))))............((((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))))

###########################################################################################################################

>C17935548.87.0	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	68.2450533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:354.miRNA:1993	aacaaacauacucuuccguca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:354.miRNA:1994	uaacaaacauacucuuccguc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:354.miRNA:1995	aaacauacucuuccgucaguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:354.miRNA:1996	aacauacucuuccgucaguuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:354.miRNA:1997	uuaacaaacauacucuuccgu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:354.miRNA:1998	uuuaacaaacauacucuuccg
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:354
	aaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.(((((...((((((...........)))))).......(((((.....(((....))).....))))).............))))).....((((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))))

###########################################################################################################################

>C17935548.87.1	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	68.2450533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:355.miRNA:1999	aacaaacauacucuuccguca
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:355.miRNA:2000	uaacaaacauacucuuccguc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:355.miRNA:2001	aaacauacucuuccgucaguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:355.miRNA:2002	aacauacucuuccgucaguuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:355.miRNA:2003	uuaacaaacauacucuuccgu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:355.miRNA:2004	uuuaacaaacauacucuuccg
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:355
	aaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.(((((...((((((...........)))))).......(((((.....(((....))).....))))).............))))).....((((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))))

###########################################################################################################################

>C17935548.9.0	is_MIRNA
	VAL:	3.35	MeanVal:	71.56619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:356.miRNA:2005	aacaaacauacucuuccguca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:356.miRNA:2006	uaacaaacauacucuuccguc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:356.miRNA:2007	aaacauacucuuccgucaguu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:356.miRNA:2008	aacauacucuuccgucaguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:356.miRNA:2009	uuaacaaacauacucuuccgu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:356.miRNA:2010	acaaacauacucuuccgucag
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:356
	gaugauuauagcauuagggucuuugcuuacuccaccaauacguaucucacuuacuucacauuuuuuuuaaagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	((((......((((.(((((...(((((..(((........(((.......)))......((((....))))..)))..))).)).......)))))......))))........))))..........((((((((.(((((.............))))).)))))))).(((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.9.1	is_MIRNA
	VAL:	3.35	MeanVal:	71.56619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:357.miRNA:2011	aacaaacauacucuuccguca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:357.miRNA:2012	uaacaaacauacucuuccguc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:357.miRNA:2013	aaacauacucuuccgucaguu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:357.miRNA:2014	aacauacucuuccgucaguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:357.miRNA:2015	uuaacaaacauacucuuccgu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:357.miRNA:2016	acaaacauacucuuccgucag
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:357
	gaugauuauagcauuagggucuuugcuuacuccaccaauacguaucucacuuacuucacauuuuuuuuaaagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	((((......((((.(((((...(((((..(((........(((.......)))......((((....))))..)))..))).)).......)))))......))))........))))..........((((((((.(((((.............))))).)))))))).(((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.9.2	is_MIRNA
	VAL:	3.35	MeanVal:	71.56619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:358.miRNA:2017	aacaaacauacucuuccguca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:358.miRNA:2018	uaacaaacauacucuuccguc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:358.miRNA:2019	aaacauacucuuccgucaguu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:358.miRNA:2020	aacauacucuuccgucaguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:358.miRNA:2021	uuaacaaacauacucuuccgu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:358.miRNA:2022	acaaacauacucuuccgucag
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:358
	gaugauuauagcauuagggucuuugcuuacuccaccaauacguaucucacuuacuucacauuuuuuuuaaagaaggaaaaagacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.....(((((.....(((((...(((((..(((........(((.......)))......((((....))))..)))..))).)).......))))).......)))))....................((((((((.(((((.............))))).)))))))).(((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.90.0	is_MIRNA
	VAL:	3.35	MeanVal:	71.56619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:359.miRNA:2023	aacaaacauacucuuccguca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:359.miRNA:2024	uaacaaacauacucuuccguc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:359.miRNA:2025	aaacauacucuuccgucaguu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:359.miRNA:2026	aacauacucuuccgucaguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:359.miRNA:2027	uuaacaaacauacucuuccgu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:359.miRNA:2028	acaaacauacucuuccgucag
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:359
	gacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.(((((...............)))))......................((((((((.(((((.............))))).)))))))).(((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((.........(((.(((((.............((((((((....)))))).)).((((((.(((.....))).))))))..))))).)))....(((..((((((((((.......)))))))))).)))..))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17935548.90.1	is_MIRNA
	VAL:	3.35	MeanVal:	71.56619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggac
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++---++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-+++-++++++++|||++++++++---+++++-+++-++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aaauuguuuaugugguaaagcaauuaaaaag---guagguuuaauacaaaccauacaacuaacauaugcgguguauucaaauagguagauguacug
               *********************	4:::24	4--24	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:360.miRNA:2029	aacaaacauacucuuccguca
              *********************	3:::23	3--23	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:360.miRNA:2030	uaacaaacauacucuuccguc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:360.miRNA:2031	aaacauacucuuccgucaguu
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:360.miRNA:2032	aacauacucuuccgucaguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:360.miRNA:2033	uuaacaaacauacucuuccgu
                *********************	5:::25	5--25	>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:360.miRNA:2034	acaaacauacucuuccgucag
>>C17935548.Lu0910.pre-miRNA:360
	gacauauuuacgcccuuuuauuauguaaaauuuauaucgauauuuuuuuuauuaaauuuuaaucgaccaaaccuuuugaguuuugauaauuuuaacaaacauacucuuccgucaguuuuuuagauaucuaaagucuguuuaguaaguugguuguacacuucauauaaguuuauccauuuacgggacauaauuauuuaaugacuauuauuccacuaaacucaaaauuauuauuuuguagguaaacucuaaaugauuuaaaguuugauuaguuuuuguuuugaacuauauauuucccgagucaggaaauauauuuuccggucauguagauggauaaacuuauguggcguauacaaucaacauaccaaacauaauuuggauggaaaaauuaacgaaaugguguauuuguuaaaa
	.(((((...............)))))......................((((((((.(((((.............))))).)))))))).(((((((((.(((((.((.(((.((((((((...((((((((...(((((.(((.((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.(((............(((((..........((((((..((((((((.....((......))....))))))))..))))))..((((((.......))))))...........)))))(((((.....))))).))).))))))))))))))))))))))).)).)))))))))).))).)))))...)))))))))))))))).))).)).))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17937656.275.0	is_MIRNA
	VAL:	1.08	MeanVal:	12.6369705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggucc-ucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaa
            ++-+++|+++++-----++--++--++++---++++-++++-+++++++++++-+++
            ++-+++-+++++----|++--++--++++|||++++-++++-+++++++++++|+++
    REV:    acgaggaagugguaau-gaucuagguaau---gggcagcuuggaggucgcggu-guu
                   *********************	8:::28	7--27	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:361.miRNA:2035	ucauuucuuucucaauaaauu
                    *********************	9:::29	8--28	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:361.miRNA:2036	cauuucuuucucaauaaauug
                     *********************	10:::30	9--29	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:361.miRNA:2037	auuucuuucucaauaaauugu
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:361.miRNA:2038	-ucauuucuuucucaauaaau
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:361.miRNA:2039	c-ucauuucuuucucaauaaa
               *********************	4:::24	4--23	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:361.miRNA:2040	ucc-ucauuucuuucucaaua
>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:361
	gcagauuuuuaacggcaauaccaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagaggagga
	.....((((((...(((((.(((((((..(((((((......((((....))))....((((((........)))))))))))))((.((((((((.....((..((..((((...((((.((((.(((((((((((.(((.....)))))))))))))).)))).))))))))..))..))....))))).))).)).))))))).))))).)))))).....

###########################################################################################################################

>C17937656.275.1	is_MIRNA
	VAL:	1.11	MeanVal:	13.062225	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggucc-ucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaa
            ++-+++|+++++-----++--++--++++---++++-++++-++++++++--++-++
            ++-+++-+++++----|++--++--++++|||++++-++++-++++++++--++|++
    REV:    acgaggaagugguaau-gaucuagguaau---gggcagcuuggaggucgcggug-uu
                   *********************	8:::28	7--27	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:362.miRNA:2041	ucauuucuuucucaauaaauu
                    *********************	9:::29	8--28	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:362.miRNA:2042	cauuucuuucucaauaaauug
                     *********************	10:::30	9--29	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:362.miRNA:2043	auuucuuucucaauaaauugu
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:362.miRNA:2044	-ucauuucuuucucaauaaau
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:362.miRNA:2045	c-ucauuucuuucucaauaaa
               *********************	4:::24	4--23	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:362.miRNA:2046	ucc-ucauuucuuucucaaua
>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:362
	gcagauuuuuaacggcaauaccaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagaggagga
	.....((((((...(((((.(((((((..(((((((......((((....))))....((((((........)))))))))))))((.((((((((.....((..((..((((...((((.((((.((((((((..((.((.....))))..)))))))).)))).))))))))..))..))....))))).))).)).))))))).))))).)))))).....

###########################################################################################################################

>C17937656.279.0	is_MIRNA
	VAL:	1.08	MeanVal:	12.6369705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggucc-ucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaa
            ++-+++|+++++-----++--++--++++---++++-++++-+++++++++++-+++
            ++-+++-+++++----|++--++--++++|||++++-++++-+++++++++++|+++
    REV:    acgaggaagugguaau-gaucuagguaau---gggcagcuuggaggucgcggu-guu
                   *********************	8:::28	7--27	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:363.miRNA:2047	ucauuucuuucucaauaaauu
                    *********************	9:::29	8--28	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:363.miRNA:2048	cauuucuuucucaauaaauug
                     *********************	10:::30	9--29	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:363.miRNA:2049	auuucuuucucaauaaauugu
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:363.miRNA:2050	-ucauuucuuucucaauaaau
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:363.miRNA:2051	c-ucauuucuuucucaauaaa
               *********************	4:::24	4--23	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:363.miRNA:2052	ucc-ucauuucuuucucaaua
>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:363
	auuuuuaacggcaauaccaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagagg
	.((((((...(((((.(((((((..(((((((......((((....))))....((((((........)))))))))))))((.((((((((.....((..((..((((...((((.((((.(((((((((((.(((.....)))))))))))))).)))).))))))))..))..))....))))).))).)).))))))).))))).)))))).

###########################################################################################################################

>C17937656.279.1	is_MIRNA
	VAL:	1.11	MeanVal:	13.062225	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggucc-ucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaa
            ++-+++|+++++-----++--++--++++---++++-++++-++++++++--++-++
            ++-+++-+++++----|++--++--++++|||++++-++++-++++++++--++|++
    REV:    acgaggaagugguaau-gaucuagguaau---gggcagcuuggaggucgcggug-uu
                   *********************	8:::28	7--27	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:364.miRNA:2053	ucauuucuuucucaauaaauu
                    *********************	9:::29	8--28	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:364.miRNA:2054	cauuucuuucucaauaaauug
                     *********************	10:::30	9--29	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:364.miRNA:2055	auuucuuucucaauaaauugu
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:364.miRNA:2056	-ucauuucuuucucaauaaau
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:364.miRNA:2057	c-ucauuucuuucucaauaaa
               *********************	4:::24	4--23	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:364.miRNA:2058	ucc-ucauuucuuucucaaua
>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:364
	auuuuuaacggcaauaccaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagagg
	.((((((...(((((.(((((((..(((((((......((((....))))....((((((........)))))))))))))((.((((((((.....((..((..((((...((((.((((.((((((((..((.((.....))))..)))))))).)))).))))))))..))..))....))))).))).)).))))))).))))).)))))).

###########################################################################################################################

>C17937656.288.0	is_MIRNA
	VAL:	1.08	MeanVal:	12.6369705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggucc-ucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaa
            ++-+++|+++++-----++--++--++++---++++-++++-+++++++++++-+++
            ++-+++-+++++----|++--++--++++|||++++-++++-+++++++++++|+++
    REV:    acgaggaagugguaau-gaucuagguaau---gggcagcuuggaggucgcggu-guu
                   *********************	8:::28	7--27	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:365.miRNA:2059	ucauuucuuucucaauaaauu
                    *********************	9:::29	8--28	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:365.miRNA:2060	cauuucuuucucaauaaauug
                     *********************	10:::30	9--29	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:365.miRNA:2061	auuucuuucucaauaaauugu
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:365.miRNA:2062	-ucauuucuuucucaauaaau
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:365.miRNA:2063	c-ucauuucuuucucaauaaa
               *********************	4:::24	4--23	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:365.miRNA:2064	ucc-ucauuucuuucucaaua
>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:365
	ggcaauaccaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauugua
	.(((((.(((((((..(((((((......((((....))))....((((((........)))))))))))))((.((((((((.....((..((..((((...((((.((((.(((((((((((.(((.....)))))))))))))).)))).))))))))..))..))....))))).))).)).))))))).))))).

###########################################################################################################################

>C17937656.288.1	is_MIRNA
	VAL:	1.11	MeanVal:	13.062225	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggucc-ucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaa
            ++-+++|+++++-----++--++--++++---++++-++++-++++++++--++-++
            ++-+++-+++++----|++--++--++++|||++++-++++-++++++++--++|++
    REV:    acgaggaagugguaau-gaucuagguaau---gggcagcuuggaggucgcggug-uu
                   *********************	8:::28	7--27	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:366.miRNA:2065	ucauuucuuucucaauaaauu
                    *********************	9:::29	8--28	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:366.miRNA:2066	cauuucuuucucaauaaauug
                     *********************	10:::30	9--29	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:366.miRNA:2067	auuucuuucucaauaaauugu
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:366.miRNA:2068	-ucauuucuuucucaauaaau
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:366.miRNA:2069	c-ucauuucuuucucaauaaa
               *********************	4:::24	4--23	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:366.miRNA:2070	ucc-ucauuucuuucucaaua
>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:366
	ggcaauaccaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauugua
	.(((((.(((((((..(((((((......((((....))))....((((((........)))))))))))))((.((((((((.....((..((..((((...((((.((((.((((((((..((.((.....))))..)))))))).)))).))))))))..))..))....))))).))).)).))))))).))))).

###########################################################################################################################

>C17937656.294.0	is_MIRNA
	VAL:	1.08	MeanVal:	12.6369705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggucc-ucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaa
            ++-+++|+++++-----++--++--++++---++++-++++-+++++++++++-+++
            ++-+++-+++++----|++--++--++++|||++++-++++-+++++++++++|+++
    REV:    acgaggaagugguaau-gaucuagguaau---gggcagcuuggaggucgcggu-guu
                   *********************	8:::28	7--27	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:367.miRNA:2071	ucauuucuuucucaauaaauu
                    *********************	9:::29	8--28	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:367.miRNA:2072	cauuucuuucucaauaaauug
                     *********************	10:::30	9--29	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:367.miRNA:2073	auuucuuucucaauaaauugu
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:367.miRNA:2074	-ucauuucuuucucaauaaau
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:367.miRNA:2075	c-ucauuucuuucucaauaaa
               *********************	4:::24	4--23	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:367.miRNA:2076	ucc-ucauuucuuucucaaua
>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:367
	accaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuugga
	.(((((((..(((((((......((((....))))....((((((........)))))))))))))((.((((((((.....((..((..((((...((((.((((.(((((((((((.(((.....)))))))))))))).)))).))))))))..))..))....))))).))).)).))))))).

###########################################################################################################################

>C17937656.294.1	is_MIRNA
	VAL:	1.11	MeanVal:	13.062225	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggucc-ucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaa
            ++-+++|+++++-----++--++--++++---++++-++++-++++++++--++-++
            ++-+++-+++++----|++--++--++++|||++++-++++-++++++++--++|++
    REV:    acgaggaagugguaau-gaucuagguaau---gggcagcuuggaggucgcggug-uu
                   *********************	8:::28	7--27	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:368.miRNA:2077	ucauuucuuucucaauaaauu
                    *********************	9:::29	8--28	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:368.miRNA:2078	cauuucuuucucaauaaauug
                     *********************	10:::30	9--29	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:368.miRNA:2079	auuucuuucucaauaaauugu
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:368.miRNA:2080	-ucauuucuuucucaauaaau
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:368.miRNA:2081	c-ucauuucuuucucaauaaa
               *********************	4:::24	4--23	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:368.miRNA:2082	ucc-ucauuucuuucucaaua
>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:368
	accaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuugga
	.(((((((..(((((((......((((....))))....((((((........)))))))))))))((.((((((((.....((..((..((((...((((.((((.((((((((..((.((.....))))..)))))))).)))).))))))))..))..))....))))).))).)).))))))).

###########################################################################################################################

>C17937656.306.0	is_MIRNA
	VAL:	1.15	MeanVal:	13.5132525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccu--cuuuggucc-ucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaa
            ++++-||+++++-+++|+++++-----++--++--++++---++++-++++-+++++++++++-+++
            ++++---+++++-+++-+++++----|++--++--++++|||++++-++++-+++++++++++|+++
    REV:    aagguuuggaacgaggaagugguaau-gaucuagguaau---gggcagcuuggaggucgcggu-guu
                             *********************	18:::38	15--35	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:369.miRNA:2083	ucauuucuuucucaauaaauu
                              *********************	19:::39	16--36	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:369.miRNA:2084	cauuucuuucucaauaaauug
                               *********************	20:::40	17--37	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:369.miRNA:2085	auuucuuucucaauaaauugu
                            *********************	17:::37	15--34	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:369.miRNA:2086	-ucauuucuuucucaauaaau
                           *********************	16:::36	14--33	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:369.miRNA:2087	c-ucauuucuuucucaauaaa
                         *********************	14:::34	12--31	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:369.miRNA:2088	ucc-ucauuucuuucucaaua
>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:369
	gaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagaggaggaa
	.(((....)))..(((((....((((..(((((........)))))((((.(((((.((((((((.....((..((..((((...((((.((((.(((((((((((.(((.....)))))))))))))).)))).))))))))..))..))....))))).))).)))))...)))).......))))))))).

###########################################################################################################################

>C17937656.306.1	is_MIRNA
	VAL:	1.18	MeanVal:	13.8647025	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccu--cuuuggucc-ucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaa
            ++++-||+++++-+++|+++++-----++--++--++++---++++-++++-++++++++--++-++
            ++++---+++++-+++-+++++----|++--++--++++|||++++-++++-++++++++--++|++
    REV:    aagguuuggaacgaggaagugguaau-gaucuagguaau---gggcagcuuggaggucgcggug-uu
                             *********************	18:::38	15--35	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:370.miRNA:2089	ucauuucuuucucaauaaauu
                              *********************	19:::39	16--36	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:370.miRNA:2090	cauuucuuucucaauaaauug
                               *********************	20:::40	17--37	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:370.miRNA:2091	auuucuuucucaauaaauugu
                            *********************	17:::37	15--34	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:370.miRNA:2092	-ucauuucuuucucaauaaau
                           *********************	16:::36	14--33	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:370.miRNA:2093	c-ucauuucuuucucaauaaa
                         *********************	14:::34	12--31	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:370.miRNA:2094	ucc-ucauuucuuucucaaua
>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:370
	gaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagaggaggaa
	.(((....)))..(((((....((((..(((((........)))))((((.(((((.((((((((.....((..((..((((...((((.((((.((((((((..((.((.....))))..)))))))).)))).))))))))..))..))....))))).))).)))))...)))).......))))))))).

###########################################################################################################################

>C17937656.318.0	is_MIRNA
	VAL:	1.15	MeanVal:	13.5132525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccu--cuuuggucc-ucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaa
            ++++-||+++++-+++|+++++-----++--++--++++---++++-++++-+++++++++++-+++
            ++++---+++++-+++-+++++----|++--++--++++|||++++-++++-+++++++++++|+++
    REV:    aagguuuggaacgaggaagugguaau-gaucuagguaau---gggcagcuuggaggucgcggu-guu
                             *********************	18:::38	15--35	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:371.miRNA:2095	ucauuucuuucucaauaaauu
                              *********************	19:::39	16--36	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:371.miRNA:2096	cauuucuuucucaauaaauug
                               *********************	20:::40	17--37	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:371.miRNA:2097	auuucuuucucaauaaauugu
                            *********************	17:::37	15--34	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:371.miRNA:2098	-ucauuucuuucucaauaaau
                           *********************	16:::36	14--33	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:371.miRNA:2099	c-ucauuucuuucucaauaaa
                         *********************	14:::34	12--31	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:371.miRNA:2100	ucc-ucauuucuuucucaaua
>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:371
	auccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagaggaggaa
	.(((((....((((..(((((........)))))((((.(((((.((((((((.....((..((..((((...((((.((((.(((((((((((.(((.....)))))))))))))).)))).))))))))..))..))....))))).))).)))))...)))).......))))))))).

###########################################################################################################################

>C17937656.318.1	is_MIRNA
	VAL:	1.18	MeanVal:	13.8647025	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccu--cuuuggucc-ucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaa
            ++++-||+++++-+++|+++++-----++--++--++++---++++-++++-++++++++--++-++
            ++++---+++++-+++-+++++----|++--++--++++|||++++-++++-++++++++--++|++
    REV:    aagguuuggaacgaggaagugguaau-gaucuagguaau---gggcagcuuggaggucgcggug-uu
                             *********************	18:::38	15--35	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:372.miRNA:2101	ucauuucuuucucaauaaauu
                              *********************	19:::39	16--36	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:372.miRNA:2102	cauuucuuucucaauaaauug
                               *********************	20:::40	17--37	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:372.miRNA:2103	auuucuuucucaauaaauugu
                            *********************	17:::37	15--34	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:372.miRNA:2104	-ucauuucuuucucaauaaau
                           *********************	16:::36	14--33	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:372.miRNA:2105	c-ucauuucuuucucaauaaa
                         *********************	14:::34	12--31	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:372.miRNA:2106	ucc-ucauuucuuucucaaua
>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:372
	auccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagaggaggaa
	.(((((....((((..(((((........)))))((((.(((((.((((((((.....((..((..((((...((((.((((.((((((((..((.((.....))))..)))))))).)))).))))))))..))..))....))))).))).)))))...)))).......))))))))).

###########################################################################################################################

>C17937656.326.0	is_MIRNA
	VAL:	1.15	MeanVal:	13.5132525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccu--cuuuggucc-ucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaa
            ++++-||+++++-+++|+++++-----++--++--++++---++++-++++-+++++++++++-+++
            ++++---+++++-+++-+++++----|++--++--++++|||++++-++++-+++++++++++|+++
    REV:    aagguuuggaacgaggaagugguaau-gaucuagguaau---gggcagcuuggaggucgcggu-guu
                             *********************	18:::38	15--35	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:373.miRNA:2107	ucauuucuuucucaauaaauu
                              *********************	19:::39	16--36	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:373.miRNA:2108	cauuucuuucucaauaaauug
                               *********************	20:::40	17--37	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:373.miRNA:2109	auuucuuucucaauaaauugu
                            *********************	17:::37	15--34	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:373.miRNA:2110	-ucauuucuuucucaauaaau
                           *********************	16:::36	14--33	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:373.miRNA:2111	c-ucauuucuuucucaauaaa
                         *********************	14:::34	12--31	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:373.miRNA:2112	ucc-ucauuucuuucucaaua
>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:373
	aucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagagga
	.(((((..(((((........)))))((((.(((((.((((((((.....((..((..((((...((((.((((.(((((((((((.(((.....)))))))))))))).)))).))))))))..))..))....))))).))).)))))...)))).......))))).

###########################################################################################################################

>C17937656.326.1	is_MIRNA
	VAL:	1.18	MeanVal:	13.8647025	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccu--cuuuggucc-ucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaa
            ++++-||+++++-+++|+++++-----++--++--++++---++++-++++-++++++++--++-++
            ++++---+++++-+++-+++++----|++--++--++++|||++++-++++-++++++++--++|++
    REV:    aagguuuggaacgaggaagugguaau-gaucuagguaau---gggcagcuuggaggucgcggug-uu
                             *********************	18:::38	15--35	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:374.miRNA:2113	ucauuucuuucucaauaaauu
                              *********************	19:::39	16--36	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:374.miRNA:2114	cauuucuuucucaauaaauug
                               *********************	20:::40	17--37	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:374.miRNA:2115	auuucuuucucaauaaauugu
                            *********************	17:::37	15--34	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:374.miRNA:2116	-ucauuucuuucucaauaaau
                           *********************	16:::36	14--33	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:374.miRNA:2117	c-ucauuucuuucucaauaaa
                         *********************	14:::34	12--31	>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:374.miRNA:2118	ucc-ucauuucuuucucaaua
>>C17937656.Lu0910.pre-miRNA:374
	aucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagagga
	.(((((..(((((........)))))((((.(((((.((((((((.....((..((..((((...((((.((((.((((((((..((.((.....))))..)))))))).)))).))))))))..))..))....))))).))).)))))...)))).......))))).

###########################################################################################################################

>C17942036.362.0	is_MIRNA
	VAL:	1.21	MeanVal:	11.6205045	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuauaguuu--gaugguacugauuaaauaagauaaugaucgcaaauugguuuaaauucgaguuucggguu
            +++++++++-||+++--++--++++---+++++++-++++++-------+++++---+++++++-++++++
            +++++++++---+++--++--++++|||+++++++-++++++-||||||+++++|||+++++++-++++++
    REV:    aagugucgguuccuguuguuuuuaa---guucuauaacuagua------uagau---aguucaacgucuaa
                                  *********************	23:::43	21--41	>>C17942036.Lu0910.pre-miRNA:375.miRNA:2119	auuaaauaagauaaugaucgc
                              *********************	19:::39	17--37	>>C17942036.Lu0910.pre-miRNA:375.miRNA:2120	acugauuaaauaagauaauga
                               *********************	20:::40	18--38	>>C17942036.Lu0910.pre-miRNA:375.miRNA:2121	cugauuaaauaagauaaugau
                                *********************	21:::41	19--39	>>C17942036.Lu0910.pre-miRNA:375.miRNA:2122	ugauuaaauaagauaaugauc
                                   *********************	24:::44	22--42	>>C17942036.Lu0910.pre-miRNA:375.miRNA:2123	uuaaauaagauaaugaucgca
                             *********************	18:::38	16--36	>>C17942036.Lu0910.pre-miRNA:375.miRNA:2124	uacugauuaaauaagauaaug
>>C17942036.Lu0910.pre-miRNA:375
	uuuuauaguuugaugguacugauuaaauaagauaaugaucgcaaauugguuuaaauucgaguuucggguuagacgcacucucucuagaaacuaguuugauuagaauuuagaaguauucgucaauuagauaauguuagaaaaucugcaacuugauagauaugaucaauaucuugaauuuuuguuguccuuggcugugaaggguguguaaaaucgcacucg
	.(((((((((.(((..((..((((...(((((((.((((((.......(((((...(((((((.((((((.((((....((.((((((..(((((...)))))..))))))))....))))..((((......))))..)))))).)))))))))))).)))))).)))))))))))..))..)))...)))))))))(((((((......))))))).

###########################################################################################################################

>C17943674.364.0	is_MIRNA
	VAL:	2.57	MeanVal:	11.21753	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguacacaauugguuaugu-agcau---gugcuuugaucaa
            ++-+++++++++++++-++|+++++|||+++-+++---+++
            ++|+++++++++++++-++-+++++---+++-+++--|+++
    REV:    ac-uguguuaaccgguucguuugugguucauaaggau-guu
               *********************	4:::24	4--23	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:376.miRNA:2125	acacaauugguuaugu-agca
             *********************	2:::22	2--21	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:376.miRNA:2126	guacacaauugguuaugu-ag
              *********************	3:::23	3--22	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:376.miRNA:2127	uacacaauugguuaugu-agc
                *********************	5:::25	5--24	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:376.miRNA:2128	cacaauugguuaugu-agcau
>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:376
	gaugucauaauucaugacaugaaaucagaauuuguaaaaauugagagcucuuaaucuguucauauaauuuauugaaagguugagaaucuccuuuagagagguguaucguacaaguuugguuuguuggauaaaacccauaguuggguuucuauuuguacacaauugguuauguagcaugugcuuugaucaauuaauuguaggaauacuugguguuugcuuggccaauugugucau
	.(((((((.....))))))).(((((((.(((((((......((((..(((((((((.((((..........))))))))))))).)))).......((......)).))))))))))))))..((((...((((((....))))))))))..((.(((((((((((((.((((((((((.(((...(((....)))..))).)))...))))).)).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17943674.384.0	is_MIRNA
	VAL:	2.57	MeanVal:	11.21753	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguacacaauugguuaugu-agcau---gugcuuugaucaa
            ++-+++++++++++++-++|+++++|||+++-+++---+++
            ++|+++++++++++++-++-+++++---+++-+++--|+++
    REV:    ac-uguguuaaccgguucguuugugguucauaaggau-guu
               *********************	4:::24	4--23	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:377.miRNA:2129	acacaauugguuaugu-agca
             *********************	2:::22	2--21	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:377.miRNA:2130	guacacaauugguuaugu-ag
              *********************	3:::23	3--22	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:377.miRNA:2131	uacacaauugguuaugu-agc
                *********************	5:::25	5--24	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:377.miRNA:2132	cacaauugguuaugu-agcau
>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:377
	gaaaucagaauuuguaaaaauugagagcucuuaaucuguucauauaauuuauugaaagguugagaaucuccuuuagagagguguaucguacaaguuugguuuguuggauaaaacccauaguuggguuucuauuuguacacaauugguuauguagcaugugcuuugaucaauuaauuguaggaauacuugguguuugcuuggccaauugugucau
	.(((((((.(((((((......((((..(((((((((.((((..........))))))))))))).)))).......((......)).))))))))))))))..((((...((((((....))))))))))..((.(((((((((((((.((((((((((.(((...(((....)))..))).)))...))))).)).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17943674.406.0	is_MIRNA
	VAL:	2.57	MeanVal:	11.21753	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguacacaauugguuaugu-agcau---gugcuuugaucaa
            ++-+++++++++++++-++|+++++|||+++-+++---+++
            ++|+++++++++++++-++-+++++---+++-+++--|+++
    REV:    ac-uguguuaaccgguucguuugugguucauaaggau-guu
               *********************	4:::24	4--23	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:378.miRNA:2133	acacaauugguuaugu-agca
             *********************	2:::22	2--21	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:378.miRNA:2134	guacacaauugguuaugu-ag
              *********************	3:::23	3--22	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:378.miRNA:2135	uacacaauugguuaugu-agc
                *********************	5:::25	5--24	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:378.miRNA:2136	cacaauugguuaugu-agcau
>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:378
	gagagcucuuaaucuguucauauaauuuauugaaagguugagaaucuccuuuagagagguguaucguacaaguuugguuuguuggauaaaacccauaguuggguuucuauuuguacacaauugguuauguagcaugugcuuugaucaauuaauuguaggaauacuugguguuugcuuggccaauugugucau
	((((..(((((((((.((((..........))))))))))))).))))...((((......((((..(((((.....)))))..)))).((((((....))))))))))..((.(((((((((((((.((((((((((.(((...(((....)))..))).)))...))))).)).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17943674.487.0	is_MIRNA
	VAL:	2.57	MeanVal:	11.21753	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguacacaauugguuaugu-agcau---gugcuuugaucaa
            ++-+++++++++++++-++|+++++|||+++-+++---+++
            ++|+++++++++++++-++-+++++---+++-+++--|+++
    REV:    ac-uguguuaaccgguucguuugugguucauaaggau-guu
               *********************	4:::24	4--23	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:379.miRNA:2137	acacaauugguuaugu-agca
             *********************	2:::22	2--21	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:379.miRNA:2138	guacacaauugguuaugu-ag
              *********************	3:::23	3--22	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:379.miRNA:2139	uacacaauugguuaugu-agc
                *********************	5:::25	5--24	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:379.miRNA:2140	cacaauugguuaugu-agcau
>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:379
	uuggauaaaacccauaguuggguuucuauuuguacacaauugguuauguagcaugugcuuugaucaauuaauuguaggaauacuugguguuugcuuggccaauugugucau
	.((((...((((((....))))))))))..((.(((((((((((((.((((((((((.(((...(((....)))..))).)))...))))).)).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17943674.489.0	is_MIRNA
	VAL:	2.57	MeanVal:	11.21753	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguacacaauugguuaugu-agcau---gugcuuugaucaa
            ++-+++++++++++++-++|+++++|||+++-+++---+++
            ++|+++++++++++++-++-+++++---+++-+++--|+++
    REV:    ac-uguguuaaccgguucguuugugguucauaaggau-guu
               *********************	4:::24	4--23	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:380.miRNA:2141	acacaauugguuaugu-agca
             *********************	2:::22	2--21	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:380.miRNA:2142	guacacaauugguuaugu-ag
              *********************	3:::23	3--22	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:380.miRNA:2143	uacacaauugguuaugu-agc
                *********************	5:::25	5--24	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:380.miRNA:2144	cacaauugguuaugu-agcau
>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:380
	ggauaaaacccauaguuggguuucuauuuguacacaauugguuauguagcaugugcuuugaucaauuaauuguaggaauacuugguguuugcuuggccaauugugucau
	.(((((((((((....))))))).))))((.(((((((((((((.((((((((((.(((...(((....)))..))).)))...))))).)).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17943674.493.0	is_MIRNA
	VAL:	2.57	MeanVal:	11.21753	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguacacaauugguuaugu-agcau---gugcuuugaucaa
            ++-+++++++++++++-++|+++++|||+++-+++---+++
            ++|+++++++++++++-++-+++++---+++-+++--|+++
    REV:    ac-uguguuaaccgguucguuugugguucauaaggau-guu
               *********************	4:::24	4--23	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:381.miRNA:2145	acacaauugguuaugu-agca
             *********************	2:::22	2--21	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:381.miRNA:2146	guacacaauugguuaugu-ag
              *********************	3:::23	3--22	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:381.miRNA:2147	uacacaauugguuaugu-agc
                *********************	5:::25	5--24	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:381.miRNA:2148	cacaauugguuaugu-agcau
>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:381
	aaaacccauaguuggguuucuauuuguacacaauugguuauguagcaugugcuuugaucaauuaauuguaggaauacuugguguuugcuuggccaauugugucau
	.(((((((....))))))).....((.(((((((((((((.((((((((((.(((...(((....)))..))).)))...))))).)).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17943674.516.0	is_MIRNA
	VAL:	2.57	MeanVal:	11.21753	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguacacaauugguuaugu-agcau---gugcuuugaucaa
            ++-+++++++++++++-++|+++++|||+++-+++---+++
            ++|+++++++++++++-++-+++++---+++-+++--|+++
    REV:    ac-uguguuaaccgguucguuugugguucauaaggau-guu
               *********************	4:::24	4--23	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:382.miRNA:2149	acacaauugguuaugu-agca
             *********************	2:::22	2--21	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:382.miRNA:2150	guacacaauugguuaugu-ag
              *********************	3:::23	3--22	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:382.miRNA:2151	uacacaauugguuaugu-agc
                *********************	5:::25	5--24	>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:382.miRNA:2152	cacaauugguuaugu-agcau
>>C17943674.Lu0910.pre-miRNA:382
	uuguacacaauugguuauguagcaugugcuuugaucaauuaauuguaggaauacuugguguuugcuuggccaauugugucau
	.((.(((((((((((((.((((((((((.(((...(((....)))..))).)))...))))).)).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.108.0	is_MIRNA
	VAL:	79.84	MeanVal:	1896.002732	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:383.miRNA:2153	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:383.miRNA:2154	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:383.miRNA:2155	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:383.miRNA:2156	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:383.miRNA:2157	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:383.miRNA:2158	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:383
	acuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuaga
	.(((((.((((((.((((......((((.(((.((....)).))))))).)))).)))))).(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).))))))).................((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.108.1	is_MIRNA
	VAL:	79.84	MeanVal:	1896.002732	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:384.miRNA:2159	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:384.miRNA:2160	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:384.miRNA:2161	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:384.miRNA:2162	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:384.miRNA:2163	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:384.miRNA:2164	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:384
	acuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuaga
	.(((((.((((((.((((......((((((((........))).))))).)))).)))))).(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).))))))).................((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.108.2	is_MIRNA
	VAL:	61.20	MeanVal:	1529.45501166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacga-aauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++|+++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++-+++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:385.miRNA:2165	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:385.miRNA:2166	caaguugaaaucuaaauuacg
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:385.miRNA:2167	aaguugaaaucuaaauuacga
                                                                  *********************	55:::75	55--74	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:385.miRNA:2168	aaaucuaaauuacga-aauag
                                                                 *********************	54:::74	54--73	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:385.miRNA:2169	gaaaucuaaauuacga-aaua
                                                                *********************	53:::73	53--72	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:385.miRNA:2170	ugaaaucuaaauuacga-aau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:385
	acuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuaga
	.(((((.((((((.((((......((((.(((.((....)).))))))).)))).)))))).(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).))))))))))))).)).)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).))))))).................((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.115.0	is_MIRNA
	VAL:	79.84	MeanVal:	1896.002732	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:386.miRNA:2171	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:386.miRNA:2172	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:386.miRNA:2173	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:386.miRNA:2174	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:386.miRNA:2175	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:386.miRNA:2176	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:386
	gcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguaucuu
	((((((.((((......((((.(((.((....)).))))))).)))).)))))).(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))..((((......(((..((((((((.(((..(((.....)))..))).))))))))..))).....))))

###########################################################################################################################

>C17947118.115.1	is_MIRNA
	VAL:	79.84	MeanVal:	1896.002732	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:387.miRNA:2177	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:387.miRNA:2178	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:387.miRNA:2179	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:387.miRNA:2180	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:387.miRNA:2181	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:387.miRNA:2182	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:387
	gcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguaucuu
	((((((.((((......((((((((........))).))))).)))).)))))).(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))..((((......(((..((((((((.(((..(((.....)))..))).))))))))..))).....))))

###########################################################################################################################

>C17947118.115.2	is_MIRNA
	VAL:	61.20	MeanVal:	1529.45501166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacga-aauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++|+++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++-+++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:388.miRNA:2183	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:388.miRNA:2184	caaguugaaaucuaaauuacg
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:388.miRNA:2185	aaguugaaaucuaaauuacga
                                                                  *********************	55:::75	55--74	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:388.miRNA:2186	aaaucuaaauuacga-aauag
                                                                 *********************	54:::74	54--73	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:388.miRNA:2187	gaaaucuaaauuacga-aaua
                                                                *********************	53:::73	53--72	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:388.miRNA:2188	ugaaaucuaaauuacga-aau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:388
	gcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguaucuu
	((((((.((((......((((.(((.((....)).))))))).)))).)))))).(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).))))))))))))).)).)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))..((((......(((..((((((((.(((..(((.....)))..))).))))))))..))).....))))

###########################################################################################################################

>C17947118.122.0	is_MIRNA
	VAL:	66.06	MeanVal:	1568.71429866667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauugagagca---gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++-------|||+++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++----------+++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    gguagaaugagaacccuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                                         *********************	62:::82	59--79	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:389.miRNA:2189	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                                        *********************	61:::81	58--78	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:389.miRNA:2190	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                                       *********************	60:::80	57--77	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:389.miRNA:2191	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                                          *********************	63:::83	60--79	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:389.miRNA:2192	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                                     *********************	58:::78	55--75	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:389.miRNA:2193	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                                      *********************	59:::79	56--76	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:389.miRNA:2194	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:389
	auggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguauc
	.(((((..........)))))...((((........(((((.......(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))..........)))))..((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).......)))).

###########################################################################################################################

>C17947118.122.1	is_MIRNA
	VAL:	98.38	MeanVal:	2458.59269583333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauugagagca---gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacga-aauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++-------|||+++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++|+++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++----------+++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++-+++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    gguagaaugagaacccuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                                         *********************	62:::82	59--79	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:390.miRNA:2195	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                                          *********************	63:::83	60--80	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:390.miRNA:2196	caaguugaaaucuaaauuacg
                                                                           *********************	64:::84	61--81	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:390.miRNA:2197	aaguugaaaucuaaauuacga
                                                                                *********************	69:::89	66--85	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:390.miRNA:2198	gaaaucuaaauuacga-aaua
                                                                                 *********************	70:::90	67--86	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:390.miRNA:2199	aaaucuaaauuacga-aauag
                                                                              *********************	67:::87	64--83	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:390.miRNA:2200	uugaaaucuaaauuacga-aa
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:390
	auggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguauc
	.(((((..........)))))...((((........(((((.......(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).))))))))))))).)).)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))..........)))))..((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).......)))).

###########################################################################################################################

>C17947118.131.0	is_MIRNA
	VAL:	66.06	MeanVal:	1568.71429866667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauugagagca---gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++-------|||+++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++----------+++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    gguagaaugagaacccuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                                         *********************	62:::82	59--79	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:391.miRNA:2201	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                                        *********************	61:::81	58--78	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:391.miRNA:2202	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                                       *********************	60:::80	57--77	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:391.miRNA:2203	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                                          *********************	63:::83	60--79	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:391.miRNA:2204	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                                     *********************	58:::78	55--75	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:391.miRNA:2205	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                                      *********************	59:::79	56--76	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:391.miRNA:2206	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:391
	auuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaa
	.((((.(((.((....)).))))))).(((((.......(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))..........)))))..((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.131.1	is_MIRNA
	VAL:	66.06	MeanVal:	1568.71429866667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauugagagca---gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++-------|||+++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++----------+++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    gguagaaugagaacccuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                                         *********************	62:::82	59--79	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:392.miRNA:2207	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                                        *********************	61:::81	58--78	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:392.miRNA:2208	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                                       *********************	60:::80	57--77	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:392.miRNA:2209	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                                          *********************	63:::83	60--79	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:392.miRNA:2210	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                                     *********************	58:::78	55--75	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:392.miRNA:2211	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                                      *********************	59:::79	56--76	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:392.miRNA:2212	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:392
	auuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaa
	.((((((((........))).))))).(((((.......(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))..........)))))..((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.131.2	is_MIRNA
	VAL:	98.38	MeanVal:	2458.59269583333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauugagagca---gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacga-aauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++-------|||+++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++|+++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++----------+++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++-+++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    gguagaaugagaacccuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                                         *********************	62:::82	59--79	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:393.miRNA:2213	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                                          *********************	63:::83	60--80	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:393.miRNA:2214	caaguugaaaucuaaauuacg
                                                                           *********************	64:::84	61--81	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:393.miRNA:2215	aaguugaaaucuaaauuacga
                                                                                *********************	69:::89	66--85	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:393.miRNA:2216	gaaaucuaaauuacga-aaua
                                                                                 *********************	70:::90	67--86	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:393.miRNA:2217	aaaucuaaauuacga-aauag
                                                                              *********************	67:::87	64--83	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:393.miRNA:2218	uugaaaucuaaauuacga-aa
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:393
	auuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaa
	.((((.(((.((....)).))))))).(((((.......(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).))))))))))))).)).)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))..........)))))..((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.138.0	is_MIRNA
	VAL:	79.84	MeanVal:	1896.002732	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:394.miRNA:2219	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:394.miRNA:2220	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:394.miRNA:2221	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:394.miRNA:2222	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:394.miRNA:2223	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:394.miRNA:2224	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:394
	guccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaa
	.((((....(((...(((.....)))...)))(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))............)))).((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.138.1	is_MIRNA
	VAL:	61.20	MeanVal:	1529.45501166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacga-aauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++|+++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++-+++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:395.miRNA:2225	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:395.miRNA:2226	caaguugaaaucuaaauuacg
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:395.miRNA:2227	aaguugaaaucuaaauuacga
                                                                  *********************	55:::75	55--74	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:395.miRNA:2228	aaaucuaaauuacga-aauag
                                                                 *********************	54:::74	54--73	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:395.miRNA:2229	gaaaucuaaauuacga-aaua
                                                                *********************	53:::73	53--72	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:395.miRNA:2230	ugaaaucuaaauuacga-aau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:395
	guccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaa
	.((((....(((...(((.....)))...)))(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).))))))))))))).)).)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))............)))).((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.145.0	is_MIRNA
	VAL:	66.06	MeanVal:	1568.71429866667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauugagagca---gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++-------|||+++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++----------+++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    gguagaaugagaacccuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                                         *********************	62:::82	59--79	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:396.miRNA:2231	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                                        *********************	61:::81	58--78	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:396.miRNA:2232	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                                       *********************	60:::80	57--77	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:396.miRNA:2233	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                                          *********************	63:::83	60--79	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:396.miRNA:2234	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                                     *********************	58:::78	55--75	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:396.miRNA:2235	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                                      *********************	59:::79	56--76	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:396.miRNA:2236	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:396
	caugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguauc
	.((((........(((((.......(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))..........)))))..((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).......)))).

###########################################################################################################################

>C17947118.145.1	is_MIRNA
	VAL:	98.38	MeanVal:	2458.59269583333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauugagagca---gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacga-aauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++-------|||+++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++|+++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++----------+++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++-+++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    gguagaaugagaacccuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                                         *********************	62:::82	59--79	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:397.miRNA:2237	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                                          *********************	63:::83	60--80	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:397.miRNA:2238	caaguugaaaucuaaauuacg
                                                                           *********************	64:::84	61--81	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:397.miRNA:2239	aaguugaaaucuaaauuacga
                                                                                *********************	69:::89	66--85	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:397.miRNA:2240	gaaaucuaaauuacga-aaua
                                                                                 *********************	70:::90	67--86	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:397.miRNA:2241	aaaucuaaauuacga-aauag
                                                                              *********************	67:::87	64--83	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:397.miRNA:2242	uugaaaucuaaauuacga-aa
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:397
	caugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguauc
	.((((........(((((.......(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).))))))))))))).)).)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))..........)))))..((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).......)))).

###########################################################################################################################

>C17947118.157.0	is_MIRNA
	VAL:	66.06	MeanVal:	1568.71429866667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauugagagca---gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++-------|||+++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++----------+++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    gguagaaugagaacccuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                                         *********************	62:::82	59--79	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:398.miRNA:2243	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                                        *********************	61:::81	58--78	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:398.miRNA:2244	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                                       *********************	60:::80	57--77	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:398.miRNA:2245	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                                          *********************	63:::83	60--79	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:398.miRNA:2246	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                                     *********************	58:::78	55--75	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:398.miRNA:2247	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                                      *********************	59:::79	56--76	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:398.miRNA:2248	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:398
	cccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaa
	.(((((.......(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))..........)))))..((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.157.1	is_MIRNA
	VAL:	98.38	MeanVal:	2458.59269583333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauugagagca---gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacga-aauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++-------|||+++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++|+++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++----------+++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++-+++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    gguagaaugagaacccuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                                         *********************	62:::82	59--79	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:399.miRNA:2249	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                                          *********************	63:::83	60--80	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:399.miRNA:2250	caaguugaaaucuaaauuacg
                                                                           *********************	64:::84	61--81	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:399.miRNA:2251	aaguugaaaucuaaauuacga
                                                                                *********************	69:::89	66--85	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:399.miRNA:2252	gaaaucuaaauuacga-aaua
                                                                                 *********************	70:::90	67--86	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:399.miRNA:2253	aaaucuaaauuacga-aauag
                                                                              *********************	67:::87	64--83	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:399.miRNA:2254	uugaaaucuaaauuacga-aa
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:399
	cccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaa
	.(((((.......(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).))))))))))))).)).)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))..........)))))..((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.160.0	is_MIRNA
	VAL:	79.84	MeanVal:	1896.002732	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:400.miRNA:2255	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:400.miRNA:2256	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:400.miRNA:2257	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:400.miRNA:2258	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:400.miRNA:2259	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:400.miRNA:2260	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:400
	auugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuaga
	.(((((....(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).))))))).................((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.160.1	is_MIRNA
	VAL:	61.20	MeanVal:	1529.45501166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacga-aauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++|+++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++-+++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2261	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2262	caaguugaaaucuaaauuacg
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2263	aaguugaaaucuaaauuacga
                                                                  *********************	55:::75	55--74	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2264	aaaucuaaauuacga-aauag
                                                                 *********************	54:::74	54--73	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2265	gaaaucuaaauuacga-aaua
                                                                *********************	53:::73	53--72	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2266	ugaaaucuaaauuacga-aau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:401
	auugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuaga
	.(((((....(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).))))))))))))).)).)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).))))))).................((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.162.0	is_MIRNA
	VAL:	79.84	MeanVal:	1896.002732	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2267	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2268	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2269	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2270	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2271	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2272	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:402
	ugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguaucuu
	.((((((.(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).))))))).................((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).......)).))))

###########################################################################################################################

>C17947118.162.1	is_MIRNA
	VAL:	61.20	MeanVal:	1529.45501166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacga-aauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++|+++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++-+++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:403.miRNA:2273	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:403.miRNA:2274	caaguugaaaucuaaauuacg
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:403.miRNA:2275	aaguugaaaucuaaauuacga
                                                                  *********************	55:::75	55--74	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:403.miRNA:2276	aaaucuaaauuacga-aauag
                                                                 *********************	54:::74	54--73	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:403.miRNA:2277	gaaaucuaaauuacga-aaua
                                                                *********************	53:::73	53--72	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:403.miRNA:2278	ugaaaucuaaauuacga-aau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:403
	ugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguaucuu
	.((((((.(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).))))))))))))).)).)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).))))))).................((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).......)).))))

###########################################################################################################################

>C17947118.169.0	is_MIRNA
	VAL:	79.84	MeanVal:	1896.002732	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:404.miRNA:2279	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:404.miRNA:2280	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:404.miRNA:2281	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:404.miRNA:2282	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:404.miRNA:2283	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:404.miRNA:2284	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:404
	agagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguaucuu
	.(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))..((((......(((..((((((((.(((..(((.....)))..))).))))))))..))).....))))

###########################################################################################################################

>C17947118.169.1	is_MIRNA
	VAL:	61.20	MeanVal:	1529.45501166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacga-aauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++|+++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++-+++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:405.miRNA:2285	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:405.miRNA:2286	caaguugaaaucuaaauuacg
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:405.miRNA:2287	aaguugaaaucuaaauuacga
                                                                  *********************	55:::75	55--74	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:405.miRNA:2288	aaaucuaaauuacga-aauag
                                                                 *********************	54:::74	54--73	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:405.miRNA:2289	gaaaucuaaauuacga-aaua
                                                                *********************	53:::73	53--72	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:405.miRNA:2290	ugaaaucuaaauuacga-aau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:405
	agagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguaucuu
	.(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).))))))))))))).)).)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))..((((......(((..((((((((.(((..(((.....)))..))).))))))))..))).....))))

###########################################################################################################################

>C17947118.177.0	is_MIRNA
	VAL:	237.61	MeanVal:	5642.46683866667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    uaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:406.miRNA:2291	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:406.miRNA:2292	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                *********************	37:::57	37--57	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:406.miRNA:2293	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                   *********************	40:::60	40--59	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:406.miRNA:2294	caaguugaaaucuaaauuac-
                                              *********************	35:::55	35--55	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:406.miRNA:2295	acauucaaguugaaaucuaaa
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:406.miRNA:2296	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:406
	uguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguaucuu
	.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).)))))))))))))..........((((......(((..((((((((.(((..(((.....)))..))).))))))))..))).....))))

###########################################################################################################################

>C17947118.177.1	is_MIRNA
	VAL:	237.61	MeanVal:	5642.46683866667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    uaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:407.miRNA:2297	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:407.miRNA:2298	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                *********************	37:::57	37--57	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:407.miRNA:2299	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                   *********************	40:::60	40--59	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:407.miRNA:2300	caaguugaaaucuaaauuac-
                                              *********************	35:::55	35--55	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:407.miRNA:2301	acauucaaguugaaaucuaaa
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:407.miRNA:2302	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:407
	uguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguaucuu
	.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).)))))))))))))((((((..(((.........)))..((((((((.(((..(((.....)))..))).))))))))....))))))....

###########################################################################################################################

>C17947118.177.2	is_MIRNA
	VAL:	143.34	MeanVal:	3582.38547333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacga-aauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++|+++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++-+++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    uaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:408.miRNA:2303	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:408.miRNA:2304	caaguugaaaucuaaauuacg
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:408.miRNA:2305	aaguugaaaucuaaauuacga
                                                         *********************	46:::66	46--65	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:408.miRNA:2306	gaaaucuaaauuacga-aaua
                                                          *********************	47:::67	47--66	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:408.miRNA:2307	aaaucuaaauuacga-aauag
                                                       *********************	44:::64	44--63	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:408.miRNA:2308	uugaaaucuaaauuacga-aa
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:408
	uguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguaucuu
	.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).))))))))))))).)).)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).)))))))))))))..........((((......(((..((((((((.(((..(((.....)))..))).))))))))..))).....))))

###########################################################################################################################

>C17947118.192.0	is_MIRNA
	VAL:	283.89	MeanVal:	6741.42932666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    auuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:409.miRNA:2309	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                  *********************	23:::43	23--43	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:409.miRNA:2310	uucaaguugaaaucuaaauua
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:409.miRNA:2311	auucaaguugaaaucuaaauu
                                    *********************	25:::45	25--44	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:409.miRNA:2312	caaguugaaaucuaaauuac-
                               *********************	20:::40	20--40	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:409.miRNA:2313	acauucaaguugaaaucuaaa
                                *********************	21:::41	21--41	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:409.miRNA:2314	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:409
	gugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguauc
	.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).)))))))...((((((((..(((((((.....))))))).......((((((((.(((..(((.....)))..))).))))))))..)))).)))).

###########################################################################################################################

>C17947118.192.1	is_MIRNA
	VAL:	154.91	MeanVal:	3871.364115	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacga-aauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++|+++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++-+++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    auuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:410.miRNA:2315	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:410.miRNA:2316	caaguugaaaucuaaauuacg
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:410.miRNA:2317	aaguugaaaucuaaauuacga
                                          *********************	31:::51	31--50	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:410.miRNA:2318	gaaaucuaaauuacga-aaua
                                           *********************	32:::52	32--51	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:410.miRNA:2319	aaaucuaaauuacga-aauag
                                         *********************	30:::50	30--49	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:410.miRNA:2320	ugaaaucuaaauuacga-aau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:410
	gugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguauc
	.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).))))))))))))).)).)))))))).)))))))))...)))))))))))))).)))))))...((((((((..(((((((.....))))))).......((((((((.(((..(((.....)))..))).))))))))..)))).)))).

###########################################################################################################################

>C17947118.200.0	is_MIRNA
	VAL:	3704.16	MeanVal:	87961.474172	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            ++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            ++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    uuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                           *********************	16:::36	16--36	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:411.miRNA:2321	ucaaguugaaaucuaaauuac
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:411.miRNA:2322	auucaaguugaaaucuaaauu
                          *********************	15:::35	15--35	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:411.miRNA:2323	uucaaguugaaaucuaaauua
                            *********************	17:::37	17--36	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:411.miRNA:2324	caaguugaaaucuaaauuac-
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:411.miRNA:2325	acauucaaguugaaaucuaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:411.miRNA:2326	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:411
	aaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuu
	.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...))))))))))))))...(((((((((..((.....(((((((.....)))))))...))...)))))))))..((((((..................)))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.200.1	is_MIRNA
	VAL:	598.30	MeanVal:	14952.47418	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacga-aauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            ++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++|+++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            ++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++-+++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    uuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                           *********************	16:::36	16--36	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:412.miRNA:2327	ucaaguugaaaucuaaauuac
                            *********************	17:::37	17--37	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:412.miRNA:2328	caaguugaaaucuaaauuacg
                             *********************	18:::38	18--38	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:412.miRNA:2329	aaguugaaaucuaaauuacga
                                   *********************	24:::44	24--43	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:412.miRNA:2330	aaaucuaaauuacga-aauag
                                  *********************	23:::43	23--42	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:412.miRNA:2331	gaaaucuaaauuacga-aaua
                                 *********************	22:::42	22--41	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:412.miRNA:2332	ugaaaucuaaauuacga-aau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:412
	aaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuu
	.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).))))))))))))).)).)))))))).)))))))))...))))))))))))))...(((((((((..((.....(((((((.....)))))))...))...)))))))))..((((((..................)))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.202.0	is_MIRNA
	VAL:	1248.50	MeanVal:	29647.6064733333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            ++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            ++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    uaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:413.miRNA:2333	ucaaguugaaaucuaaauuac
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:413.miRNA:2334	uucaaguugaaaucuaaauua
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:413.miRNA:2335	auucaaguugaaaucuaaauu
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:413.miRNA:2336	caaguugaaaucuaaauuac-
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:413.miRNA:2337	acauucaaguugaaaucuaaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:413.miRNA:2338	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:413
	aauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaa
	.((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...))))))))))))((((((((((((((..((.....(((((((.....)))))))...))...))))))).........))))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.202.1	is_MIRNA
	VAL:	658493.61	MeanVal:	16456852.7457692	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacga-aauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            ++++++++++++---+++++++++-++++++++-++|+++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            ++++++++++++---+++++++++-++++++++-++-+++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    uaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:414.miRNA:2339	ucaaguugaaaucuaaauuac
                          *********************	15:::35	15--35	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:414.miRNA:2340	caaguugaaaucuaaauuacg
                           *********************	16:::36	16--36	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:414.miRNA:2341	aaguugaaaucuaaauuacga
                                *********************	21:::41	21--40	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:414.miRNA:2342	gaaaucuaaauuacga-aaua
                                 *********************	22:::42	22--41	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:414.miRNA:2343	aaaucuaaauuacga-aauag
                              *********************	19:::39	19--38	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:414.miRNA:2344	uugaaaucuaaauuacga-aa
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:414
	aauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaa
	.((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).))))))))))))).)).)))))))).)))))))))...))))))))))))((((((((((((((..((.....(((((((.....)))))))...))...))))))).........))))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.37.0	is_MIRNA
	VAL:	79.84	MeanVal:	1896.002732	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:415.miRNA:2345	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:415.miRNA:2346	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:415.miRNA:2347	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:415.miRNA:2348	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:415.miRNA:2349	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:415.miRNA:2350	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:415
	aaaguaaaauuauuuuauuguuaucuaaauuagauucaacuuuucauauggagguggcagcggaggugggaacuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuua
	.((((..(((((..(((((....(((((((((.((((((.((((((.((((..(((...(((....(((((((..(((.((......)).))).....))).))))....))).)))....))))))))))..(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).))))))).....................)))))).))))))...)))...))))).)))))..)))).

###########################################################################################################################

>C17947118.37.1	is_MIRNA
	VAL:	79.84	MeanVal:	1896.002732	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:416.miRNA:2351	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:416.miRNA:2352	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:416.miRNA:2353	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:416.miRNA:2354	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:416.miRNA:2355	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:416.miRNA:2356	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:416
	aaaguaaaauuauuuuauuguuaucuaaauuagauucaacuuuucauauggagguggcagcggaggugggaacuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuua
	.((((..(((((..(((((....(((((((((.((((((..((((((.......(((..((...((((((...((((..((......)).))))..(((.(((.((....)).)))))).))))))....)).(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).))))))))))........))))))....)))))).))))))...)))...))))).)))))..)))).

###########################################################################################################################

>C17947118.37.2	is_MIRNA
	VAL:	79.84	MeanVal:	1896.002732	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:417.miRNA:2357	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:417.miRNA:2358	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:417.miRNA:2359	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:417.miRNA:2360	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:417.miRNA:2361	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:417.miRNA:2362	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:417
	aaaguaaaauuauuuuauuguuaucuaaauuagauucaacuuuucauauggagguggcagcggaggugggaacuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuua
	.((((..(((((..(((((....(((((((((.((((((..((((((.......(((..((...((((((........((......(((((..........))))).....)).......))))))....)).(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).))))))))))........))))))....)))))).))))))...)))...))))).)))))..)))).

###########################################################################################################################

>C17947118.43.0	is_MIRNA
	VAL:	79.84	MeanVal:	1896.002732	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:418.miRNA:2363	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:418.miRNA:2364	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:418.miRNA:2365	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:418.miRNA:2366	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:418.miRNA:2367	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:418.miRNA:2368	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:418
	aaauuauuuuauuguuaucuaaauuagauucaacuuuucauauggagguggcagcggaggugggaacuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauua
	.(((((((((.((......(((((((.((((((.((((((.((((..(((...(((....(((((((..(((.((......)).))).....))).))))....))).)))....))))))))))..(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).))))))).....................)))))).)))))))...)).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.43.1	is_MIRNA
	VAL:	79.84	MeanVal:	1896.002732	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:419.miRNA:2369	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:419.miRNA:2370	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:419.miRNA:2371	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:419.miRNA:2372	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:419.miRNA:2373	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:419.miRNA:2374	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:419
	aaauuauuuuauuguuaucuaaauuagauucaacuuuucauauggagguggcagcggaggugggaacuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauua
	.(((((((((.((......(((((((.((((((..((((((.......(((..((...((((((...((((..((......)).))))..(((.(((.((....)).)))))).))))))....)).(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).))))))))))........))))))....)))))).)))))))...)).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.43.2	is_MIRNA
	VAL:	79.84	MeanVal:	1896.002732	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:420.miRNA:2375	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:420.miRNA:2376	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:420.miRNA:2377	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:420.miRNA:2378	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:420.miRNA:2379	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:420.miRNA:2380	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:420
	aaauuauuuuauuguuaucuaaauuagauucaacuuuucauauggagguggcagcggaggugggaacuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauua
	.(((((((((.((......(((((((.((((((..((((((.......(((..((...((((((........((......(((((..........))))).....)).......))))))....)).(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).))))))))))........))))))....)))))).)))))))...)).))))))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.59.0	is_MIRNA
	VAL:	79.84	MeanVal:	1896.002732	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:421.miRNA:2381	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:421.miRNA:2382	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:421.miRNA:2383	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:421.miRNA:2384	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:421.miRNA:2385	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:421.miRNA:2386	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:421
	aucuaaauuagauucaacuuuucauauggagguggcagcggaggugggaacuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagag
	.(((((.....((((...((((((.((((..(((...(((....(((((((..(((.((......)).))).....))).))))....))).)))....))))))))))..(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))....)))).........((((((((.(((..(((.....)))..))).))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.59.1	is_MIRNA
	VAL:	61.20	MeanVal:	1529.45501166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacga-aauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++|+++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++-+++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:422.miRNA:2387	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:422.miRNA:2388	caaguugaaaucuaaauuacg
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:422.miRNA:2389	aaguugaaaucuaaauuacga
                                                                  *********************	55:::75	55--74	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:422.miRNA:2390	aaaucuaaauuacga-aauag
                                                                 *********************	54:::74	54--73	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:422.miRNA:2391	gaaaucuaaauuacga-aaua
                                                                *********************	53:::73	53--72	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:422.miRNA:2392	ugaaaucuaaauuacga-aau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:422
	aucuaaauuagauucaacuuuucauauggagguggcagcggaggugggaacuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagag
	.(((((.....((((...((((((.((((..(((...(((....(((((((..(((.((......)).))).....))).))))....))).)))....))))))))))..(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).))))))))))))).)).)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))....)))).........((((((((.(((..(((.....)))..))).))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.64.0	is_MIRNA
	VAL:	79.84	MeanVal:	1896.002732	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:423.miRNA:2393	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:423.miRNA:2394	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:423.miRNA:2395	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:423.miRNA:2396	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:423.miRNA:2397	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:423.miRNA:2398	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:423
	aauuagauucaacuuuucauauggagguggcagcggaggugggaacuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaa
	.(((..((((...((((((.((((..(((...(((....(((((((..(((.((......)).))).....))).))))....))).)))....))))))))))..(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))....))))..)))....((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.64.1	is_MIRNA
	VAL:	61.20	MeanVal:	1529.45501166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacga-aauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++|+++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++-+++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:424.miRNA:2399	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:424.miRNA:2400	caaguugaaaucuaaauuacg
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:424.miRNA:2401	aaguugaaaucuaaauuacga
                                                                  *********************	55:::75	55--74	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:424.miRNA:2402	aaaucuaaauuacga-aauag
                                                                 *********************	54:::74	54--73	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:424.miRNA:2403	gaaaucuaaauuacga-aaua
                                                                *********************	53:::73	53--72	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:424.miRNA:2404	ugaaaucuaaauuacga-aau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:424
	aauuagauucaacuuuucauauggagguggcagcggaggugggaacuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaa
	.(((..((((...((((((.((((..(((...(((....(((((((..(((.((......)).))).....))).))))....))).)))....))))))))))..(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).))))))))))))).)).)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))....))))..)))....((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.69.0	is_MIRNA
	VAL:	79.84	MeanVal:	1896.002732	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:425.miRNA:2405	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:425.miRNA:2406	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:425.miRNA:2407	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:425.miRNA:2408	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:425.miRNA:2409	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:425.miRNA:2410	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:425
	gauucaacuuuucauauggagguggcagcggaggugggaacuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaa
	.((((...((((((.((((..(((...(((....(((((((..(((.((......)).))).....))).))))....))).)))....))))))))))..(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))....)))).........((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.69.1	is_MIRNA
	VAL:	61.20	MeanVal:	1529.45501166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacga-aauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++|+++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++-+++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:426.miRNA:2411	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:426.miRNA:2412	caaguugaaaucuaaauuacg
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:426.miRNA:2413	aaguugaaaucuaaauuacga
                                                                  *********************	55:::75	55--74	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:426.miRNA:2414	aaaucuaaauuacga-aauag
                                                                 *********************	54:::74	54--73	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:426.miRNA:2415	gaaaucuaaauuacga-aaua
                                                                *********************	53:::73	53--72	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:426.miRNA:2416	ugaaaucuaaauuacga-aau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:426
	gauucaacuuuucauauggagguggcagcggaggugggaacuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaa
	.((((...((((((.((((..(((...(((....(((((((..(((.((......)).))).....))).))))....))).)))....))))))))))..(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).))))))))))))).)).)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))....)))).........((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.76.0	is_MIRNA
	VAL:	79.84	MeanVal:	1896.002732	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:427.miRNA:2417	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:427.miRNA:2418	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:427.miRNA:2419	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:427.miRNA:2420	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:427.miRNA:2421	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:427.miRNA:2422	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:427
	cuuuucauauggagguggcagcggaggugggaacuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguaucuu
	.((((((.((((..(((...(((....(((((((..(((.((......)).))).....))).))))....))).)))....))))))))))..(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))..((((......(((..((((((((.(((..(((.....)))..))).))))))))..))).....))))

###########################################################################################################################

>C17947118.76.1	is_MIRNA
	VAL:	61.20	MeanVal:	1529.45501166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacga-aauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++|+++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++-+++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:428.miRNA:2423	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:428.miRNA:2424	caaguugaaaucuaaauuacg
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:428.miRNA:2425	aaguugaaaucuaaauuacga
                                                                  *********************	55:::75	55--74	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:428.miRNA:2426	aaaucuaaauuacga-aauag
                                                                 *********************	54:::74	54--73	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:428.miRNA:2427	gaaaucuaaauuacga-aaua
                                                                *********************	53:::73	53--72	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:428.miRNA:2428	ugaaaucuaaauuacga-aau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:428
	cuuuucauauggagguggcagcggaggugggaacuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguaucuu
	.((((((.((((..(((...(((....(((((((..(((.((......)).))).....))).))))....))).)))....))))))))))..(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).))))))))))))).)).)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))..((((......(((..((((((((.(((..(((.....)))..))).))))))))..))).....))))

###########################################################################################################################

>C17947118.83.0	is_MIRNA
	VAL:	79.84	MeanVal:	1896.002732	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:429.miRNA:2429	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:429.miRNA:2430	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:429.miRNA:2431	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:429.miRNA:2432	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:429.miRNA:2433	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:429.miRNA:2434	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:429
	uauggagguggcagcggaggugggaacuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguaucuu
	.((((..(((...(((....(((((((..(((.((......)).))).....))).))))....))).)))....)))).((((((.(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).))))))).................((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).......)).))))

###########################################################################################################################

>C17947118.83.1	is_MIRNA
	VAL:	61.20	MeanVal:	1529.45501166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacga-aauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++|+++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++-+++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:430.miRNA:2435	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:430.miRNA:2436	caaguugaaaucuaaauuacg
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:430.miRNA:2437	aaguugaaaucuaaauuacga
                                                                  *********************	55:::75	55--74	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:430.miRNA:2438	aaaucuaaauuacga-aauag
                                                                 *********************	54:::74	54--73	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:430.miRNA:2439	gaaaucuaaauuacga-aaua
                                                                *********************	53:::73	53--72	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:430.miRNA:2440	ugaaaucuaaauuacga-aau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:430
	uauggagguggcagcggaggugggaacuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguaucuu
	.((((..(((...(((....(((((((..(((.((......)).))).....))).))))....))).)))....)))).((((((.(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).))))))))))))).)).)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).))))))).................((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).......)).))))

###########################################################################################################################

>C17947118.83.2	is_MIRNA
	VAL:	79.84	MeanVal:	1896.002732	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:431.miRNA:2441	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:431.miRNA:2442	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:431.miRNA:2443	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:431.miRNA:2444	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:431.miRNA:2445	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:431.miRNA:2446	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:431
	uauggagguggcagcggaggugggaacuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguaucuu
	....((((((...((...((((((...((((..((......)).))))..(((.(((.((....)).)))))).))))))....)).(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).))))))).................((((((((.(((..(((.....)))..))).))))))))........))))))

###########################################################################################################################

>C17947118.90.0	is_MIRNA
	VAL:	66.06	MeanVal:	1568.71429866667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauugagagca---gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++-------|||+++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++----------+++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    gguagaaugagaacccuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                                         *********************	62:::82	59--79	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:432.miRNA:2447	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                                        *********************	61:::81	58--78	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:432.miRNA:2448	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                                       *********************	60:::80	57--77	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:432.miRNA:2449	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                                          *********************	63:::83	60--79	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:432.miRNA:2450	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                                     *********************	58:::78	55--75	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:432.miRNA:2451	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                                      *********************	59:::79	56--76	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:432.miRNA:2452	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:432
	guggcagcggaggugggaacuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaa
	(((...(((....(((((((..(((.((......)).))).....))).))))....))).)))....(((((.......(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))..........)))))..((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.90.1	is_MIRNA
	VAL:	98.38	MeanVal:	2458.59269583333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauugagagca---gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacga-aauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++-------|||+++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++|+++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++----------+++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++-+++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    gguagaaugagaacccuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                                         *********************	62:::82	59--79	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:433.miRNA:2453	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                                          *********************	63:::83	60--80	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:433.miRNA:2454	caaguugaaaucuaaauuacg
                                                                           *********************	64:::84	61--81	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:433.miRNA:2455	aaguugaaaucuaaauuacga
                                                                                *********************	69:::89	66--85	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:433.miRNA:2456	gaaaucuaaauuacga-aaua
                                                                                 *********************	70:::90	67--86	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:433.miRNA:2457	aaaucuaaauuacga-aauag
                                                                              *********************	67:::87	64--83	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:433.miRNA:2458	uugaaaucuaaauuacga-aa
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:433
	guggcagcggaggugggaacuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaa
	(((...(((....(((((((..(((.((......)).))).....))).))))....))).)))....(((((.......(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).))))))))))))).)).)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).)))))))..........)))))..((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).

###########################################################################################################################

>C17947118.98.0	is_MIRNA
	VAL:	79.84	MeanVal:	1896.002732	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:434.miRNA:2459	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:434.miRNA:2460	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:434.miRNA:2461	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:434.miRNA:2462	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:434.miRNA:2463	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:434.miRNA:2464	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:434
	ggaggugggaacuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguaucuu
	.((((((....(((((.((((((.((((......((((.(((.((....)).))))))).)))).)))))).(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).))))))).................((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).)))))..))))))

###########################################################################################################################

>C17947118.98.1	is_MIRNA
	VAL:	79.84	MeanVal:	1896.002732	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuac-gaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-|+++++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++--+++++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:435.miRNA:2465	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:435.miRNA:2466	uucaaguugaaaucuaaauua
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:435.miRNA:2467	auucaaguugaaaucuaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:435.miRNA:2468	caaguugaaaucuaaauuac-
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:435.miRNA:2469	acauucaaguugaaaucuaaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:435.miRNA:2470	cauucaaguugaaaucuaaau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:435
	ggaggugggaacuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguaucuu
	.((((((....(((((.((((((.((((......((((((((........))).))))).)))).)))))).(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).)))))))))))))))..)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).))))))).................((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).)))))..))))))

###########################################################################################################################

>C17947118.98.2	is_MIRNA
	VAL:	61.20	MeanVal:	1529.45501166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacga-aauagguaauuaucgagucguauacugagccguacau--cguacaccgugccgcccaucau
            +++++++-+++++++++-++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++|+++++++++++++-+++++++-+++++-+++++----||++++----++++++----++++
            +++++++-+++++++++|++++-+++++++-++++++++++++++---+++++++++-++++++++-++-+++++++++++++-+++++++|+++++-+++++------++++--||++++++-|||++++
    REV:    cuuuuuauuaaaauccg-uguuaauuuagucuuuaaugcauuugucaauucaacuuuugauuuaauacuuuuauccguuaauaacucagca-guggcguggcgcgcgacgcauaa--cacggua---agua
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:436.miRNA:2471	ucaaguugaaaucuaaauuac
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:436.miRNA:2472	caaguugaaaucuaaauuacg
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:436.miRNA:2473	aaguugaaaucuaaauuacga
                                                                  *********************	55:::75	55--74	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:436.miRNA:2474	aaaucuaaauuacga-aauag
                                                                 *********************	54:::74	54--73	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:436.miRNA:2475	gaaaucuaaauuacga-aaua
                                                                *********************	53:::73	53--72	>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:436.miRNA:2476	ugaaaucuaaauuacga-aau
>>C17947118.Lu0910.pre-miRNA:436
	ggaggugggaacuaggggcuuuucauggaccugauuuguuguccaaacaugcacacaaacccauugagagcagagaaauuguuuuaggcuaugagugaaucgaaaauuacguagacauucaaguugaaaucuaaauuacgaaauagguaauuaucgagucguauacugagccguacaucguacaccgugccgcccaucaugugauguaaaugaauggcacaauacgcagcgcgcggugcggugacgacucaauaauugccuauuuucauaauuuaguuuucaacuuaacuguuuacguaauuucugauuuaauugugccuaaaauuauuuuucccaagaguaagauggaaucaauugaauguaguuuaucagaaaaaauaauuaauugaacuuagaguaucuu
	.((((((....(((((.((((((.((((......((((.(((.((....)).))))))).)))).)))))).(((((((.(((((((((.((((.(((((((.((((((((((((((...(((((((((.((((((((.(((((((((((((((.(((((((.(((((.(((((....((((....((((((....((((.........)))).))))))..))))......))))).)))))))))))).))))))))))))).)).)))))))).)))))))))...)))))))))))))).))))))).))))))))))))).))))))).................((((((((.(((..(((.....)))..))).)))))))).)))))..))))))

###########################################################################################################################

>C17947760.371.0	is_MIRNA
	VAL:	5.73	MeanVal:	35.909727	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauauauuaccugaauaaucccuuuaauaauu-uggucagag
            +++--++++++++-----+++---+++++---|+++++++++
            +++--++++++++---||+++---+++++----+++++++++
    REV:    cuaacuaguggauaac--aggaauguugucagugucggucuc
                                 *********************	22:::42	22--41	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:437.miRNA:2477	cuuuaauaauu-uggucagag
                                *********************	21:::41	21--40	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:437.miRNA:2478	ccuuuaauaauu-uggucaga
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:437.miRNA:2479	cugaauaaucccuuuaauaau
                              *********************	19:::39	19--38	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:437.miRNA:2480	ucccuuuaauaauu-ugguca
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:437.miRNA:2481	ccugaauaaucccuuuaauaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:437.miRNA:2482	accugaauaaucccuuuaaua
>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:437
	uauauagaugcguaauuaauaauucaauuacaagauauauuaccugaauaaucccuuuaauaauuuggucagaguaauacucuggcugugacuguuguaaggacaauaggugaucaaucauuguguu
	.((((((....((((((........))))))..(((..((((((((.....(((...(((((...(((((((((.....)))))))))....)))))...)))...))))))))..))).)))))).

###########################################################################################################################

>C17947760.381.0	is_MIRNA
	VAL:	5.73	MeanVal:	35.909727	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauauauuaccugaauaaucccuuuaauaauu-uggucagag
            +++--++++++++-----+++---+++++---|+++++++++
            +++--++++++++---||+++---+++++----+++++++++
    REV:    cuaacuaguggauaac--aggaauguugucagugucggucuc
                                 *********************	22:::42	22--41	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:438.miRNA:2483	cuuuaauaauu-uggucagag
                                *********************	21:::41	21--40	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:438.miRNA:2484	ccuuuaauaauu-uggucaga
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:438.miRNA:2485	cugaauaaucccuuuaauaau
                              *********************	19:::39	19--38	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:438.miRNA:2486	ucccuuuaauaauu-ugguca
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:438.miRNA:2487	ccugaauaaucccuuuaauaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:438.miRNA:2488	accugaauaaucccuuuaaua
>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:438
	cguaauuaauaauucaauuacaagauauauuaccugaauaaucccuuuaauaauuuggucagaguaauacucuggcugugacuguuguaaggacaauaggugaucaauca
	.((((((........))))))..(((..((((((((.....(((...(((((...(((((((((.....)))))))))....)))))...)))...))))))))..))).

###########################################################################################################################

>C17947760.398.0	is_MIRNA
	VAL:	7.03	MeanVal:	44.966008	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uacaa-gauauauuaccugaauaaucccuuuaauaauu-uggucagag
            +++++|+++--++++++++-----+++---+++++---|+++++++++
            +++++-+++--++++++++---||+++---+++++----+++++++++
    REV:    guguuacuaacuaguggauaac--aggaauguugucagugucggucuc
                                       *********************	28:::48	27--46	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:439.miRNA:2489	cuuuaauaauu-uggucagag
                                      *********************	27:::47	26--45	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:439.miRNA:2490	ccuuuaauaauu-uggucaga
                            *********************	17:::37	16--36	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:439.miRNA:2491	cugaauaaucccuuuaauaau
             *********************	2:::22	2--21	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:439.miRNA:2492	acaa-gauauauuaccugaau
                                    *********************	25:::45	24--43	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:439.miRNA:2493	ucccuuuaauaauu-ugguca
                           *********************	16:::36	15--35	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:439.miRNA:2494	ccugaauaaucccuuuaauaa
>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:439
	uuacaagauauauuaccugaauaaucccuuuaauaauuuggucagaguaauacucuggcugugacuguuguaaggacaauaggugaucaaucauugugu
	.((((((((..((((((((.....(((...(((((...(((((((((.....)))))))))....)))))...)))...))))))))..))).))))).

###########################################################################################################################

>C17947760.403.0	is_MIRNA
	VAL:	5.73	MeanVal:	35.909727	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauauauuaccugaauaaucccuuuaauaauu-uggucagag
            +++--++++++++-----+++---+++++---|+++++++++
            +++--++++++++---||+++---+++++----+++++++++
    REV:    cuaacuaguggauaac--aggaauguugucagugucggucuc
                                 *********************	22:::42	22--41	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:440.miRNA:2495	cuuuaauaauu-uggucagag
                                *********************	21:::41	21--40	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:440.miRNA:2496	ccuuuaauaauu-uggucaga
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:440.miRNA:2497	cugaauaaucccuuuaauaau
                              *********************	19:::39	19--38	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:440.miRNA:2498	ucccuuuaauaauu-ugguca
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:440.miRNA:2499	ccugaauaaucccuuuaauaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:440.miRNA:2500	accugaauaaucccuuuaaua
>>C17947760.Lu0910.pre-miRNA:440
	agauauauuaccugaauaaucccuuuaauaauuuggucagaguaauacucuggcugugacuguuguaaggacaauaggugaucaauca
	.(((..((((((((.....(((...(((((...(((((((((.....)))))))))....)))))...)))...))))))))..))).

###########################################################################################################################

>C17948942.151.0	is_MIRNA
	VAL:	1.33	MeanVal:	8.90906633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucauagucaagugauuguagca-ccugauuuuguucucaaagaugcug-cguucgaaguacggaaua
            +++++++--++++++++++-+++|++++--++++-------++++++++|+++--+++---+++++++
            +++++++||++++++++++|+++-++++-|++++|||||||++++++++-+++--+++---+++++++
    REV:    uaguguc--uuuauuaaca-cguagggcc-aaac-------uuuacgauaguauacuuacggcuuuau
                                                           *********************	48:::68	47--66	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:441.miRNA:2501	ug-cguucgaaguacggaaua
                                                     *********************	42:::62	41--60	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:441.miRNA:2502	agaugcug-cguucgaaguac
                                                          *********************	47:::67	46--65	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:441.miRNA:2503	cug-cguucgaaguacggaau
                        *********************	13:::33	13--32	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:441.miRNA:2504	ugauuguagca-ccugauuuu
                                                         *********************	46:::66	45--64	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:441.miRNA:2505	gcug-cguucgaaguacggaa
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:441.miRNA:2506	aagaugcug-cguucgaagua
>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:441
	cgaugucgcaauaguaggauagaugaagcaaaauagguuggucggucauagucaagugauuguagcaccugauuuuguucucaaagaugcugcguucgaaguacggaauacgcaaauauuucggcauucauaugauagcauuucaaaccgggaugcacaauuauuucugugauagaguuaccggucucggcugacggccggcagcgacggaauugauccaacagugauaucacuauauggggugauaccguugaaaggagucauuguauaugcaggcaggauagaugaaaugggauaaaauuauauuuguuuccauuucauuaauuccuccuu
	.((((((((....((............)).......(((((((.(((((((..((((((((((.(((((((..((((.......(((((((((((..(((...(((((((......)))))))...)))..))).)))))))))))).)))).))))))))))))))))))))...(((.((((((((....)).)))))).))).........)).))))).))))))))..((((((.((((((.((.......)).)))))).)))))).(((.((((..((((((((((((((((......)))))).))))))))))...))))))).

###########################################################################################################################

>C17948942.151.1	is_MIRNA
	VAL:	1.20	MeanVal:	8.04661716666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuggucggucauagucaagugauuguagca-ccugauuuuguucucaaagaugcug-cguucgaaguacggaaua
            +++---++-+++++++--++++++++++-+++|++++--++++-------++++++++|+++--+++---+++++++
            +++---++-+++++++||++++++++++|+++-++++-|++++|||||||++++++++-+++--+++---+++++++
    REV:    ccauugagauaguguc--uuuauuaaca-cguagggcc-aaac-------uuuacgauaguauacuuacggcuuuau
                                                                    *********************	57:::77	56--75	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:442.miRNA:2507	ug-cguucgaaguacggaaua
                                                              *********************	51:::71	50--69	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:442.miRNA:2508	agaugcug-cguucgaaguac
                                                                   *********************	56:::76	55--74	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:442.miRNA:2509	cug-cguucgaaguacggaau
                                 *********************	22:::42	22--41	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:442.miRNA:2510	ugauuguagca-ccugauuuu
                                                                  *********************	55:::75	54--73	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:442.miRNA:2511	gcug-cguucgaaguacggaa
                                                             *********************	50:::70	49--68	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:442.miRNA:2512	aagaugcug-cguucgaagua
>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:442
	cgaugucgcaauaguaggauagaugaagcaaaauagguuggucggucauagucaagugauuguagcaccugauuuuguucucaaagaugcugcguucgaaguacggaauacgcaaauauuucggcauucauaugauagcauuucaaaccgggaugcacaauuauuucugugauagaguuaccggucucggcugacggccggcagcgacggaauugauccaacagugauaucacuauauggggugauaccguugaaaggagucauuguauaugcaggcaggauagaugaaaugggauaaaauuauauuuguuuccauuucauuaauuccuccuu
	.((((((((....((.((((...((..((......(((...((.(((((((..((((((((((.(((((((..((((.......(((((((((((..(((...(((((((......)))))))...)))..))).)))))))))))).)))).)))))))))))))))))))).))...)))....(((((.....)))))..))..))......)))).)).))))))))..((((((.((((((.((.......)).)))))).)))))).(((.((((..((((((((((((((((......)))))).))))))))))...))))))).

###########################################################################################################################

>C17948942.157.0	is_MIRNA
	VAL:	1.33	MeanVal:	8.90906633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucauagucaagugauuguagca-ccugauuuuguucucaaagaugcug-cguucgaaguacggaaua
            +++++++--++++++++++-+++|++++--++++-------++++++++|+++--+++---+++++++
            +++++++||++++++++++|+++-++++-|++++|||||||++++++++-+++--+++---+++++++
    REV:    uaguguc--uuuauuaaca-cguagggcc-aaac-------uuuacgauaguauacuuacggcuuuau
                                                           *********************	48:::68	47--66	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:443.miRNA:2513	ug-cguucgaaguacggaaua
                                                     *********************	42:::62	41--60	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:443.miRNA:2514	agaugcug-cguucgaaguac
                                                          *********************	47:::67	46--65	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:443.miRNA:2515	cug-cguucgaaguacggaau
                        *********************	13:::33	13--32	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:443.miRNA:2516	ugauuguagca-ccugauuuu
                                                         *********************	46:::66	45--64	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:443.miRNA:2517	gcug-cguucgaaguacggaa
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:443.miRNA:2518	aagaugcug-cguucgaagua
>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:443
	cgcaauaguaggauagaugaagcaaaauagguuggucggucauagucaagugauuguagcaccugauuuuguucucaaagaugcugcguucgaaguacggaauacgcaaauauuucggcauucauaugauagcauuucaaaccgggaugcacaauuauuucugugauagaguuaccggucucggcugacggccggcagcgacggaauugauccaacagugauaucacuauauggggugauaccguugaaaggagucauuguauaugcaggcaggauagaugaaaugggauaaaauuauauuuguuuccauuucauuaauuccuccuuccuuccuugucuucugu
	....((((.(((((((..((((........(((((((.(((((((..((((((((((.(((((((..((((.......(((((((((((..(((...(((((((......)))))))...)))..))).)))))))))))).)))).))))))))))))))))))))...(((.((((((((....)).)))))).))).........)).))))).(((....))).(((((.((((((.((.......)).)))))).)))))..(((.((((..((((((((((((((((......)))))).))))))))))...)))))))..)))).)))))))))))

###########################################################################################################################

>C17948942.160.0	is_MIRNA
	VAL:	1.33	MeanVal:	8.90906633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucauagucaagugauuguagca-ccugauuuuguucucaaagaugcug-cguucgaaguacggaaua
            +++++++--++++++++++-+++|++++--++++-------++++++++|+++--+++---+++++++
            +++++++||++++++++++|+++-++++-|++++|||||||++++++++-+++--+++---+++++++
    REV:    uaguguc--uuuauuaaca-cguagggcc-aaac-------uuuacgauaguauacuuacggcuuuau
                                                           *********************	48:::68	47--66	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:444.miRNA:2519	ug-cguucgaaguacggaaua
                                                     *********************	42:::62	41--60	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:444.miRNA:2520	agaugcug-cguucgaaguac
                                                          *********************	47:::67	46--65	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:444.miRNA:2521	cug-cguucgaaguacggaau
                        *********************	13:::33	13--32	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:444.miRNA:2522	ugauuguagca-ccugauuuu
                                                         *********************	46:::66	45--64	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:444.miRNA:2523	gcug-cguucgaaguacggaa
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:444.miRNA:2524	aagaugcug-cguucgaagua
>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:444
	aauaguaggauagaugaagcaaaauagguuggucggucauagucaagugauuguagcaccugauuuuguucucaaagaugcugcguucgaaguacggaauacgcaaauauuucggcauucauaugauagcauuucaaaccgggaugcacaauuauuucugugauagaguuaccggucucggcugacggccggcagcgacggaauugauccaacagugauaucacuauauggggugauaccguugaaaggagucauuguauaugcaggcaggauagaugaaaugggauaaaauuauauuuguuuccauuucauuaauuccuccuuccuuccuugucuucugu
	.((((.(((((((..((((........(((((((.(((((((..((((((((((.(((((((..((((.......(((((((((((..(((...(((((((......)))))))...)))..))).)))))))))))).)))).))))))))))))))))))))...(((.((((((((....)).)))))).))).........)).))))).(((....))).(((((.((((((.((.......)).)))))).)))))..(((.((((..((((((((((((((((......)))))).))))))))))...)))))))..)))).)))))))))))

###########################################################################################################################

>C17948942.165.0	is_MIRNA
	VAL:	1.33	MeanVal:	8.90906633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucauagucaagugauuguagca-ccugauuuuguucucaaagaugcug-cguucgaaguacggaaua
            +++++++--++++++++++-+++|++++--++++-------++++++++|+++--+++---+++++++
            +++++++||++++++++++|+++-++++-|++++|||||||++++++++-+++--+++---+++++++
    REV:    uaguguc--uuuauuaaca-cguagggcc-aaac-------uuuacgauaguauacuuacggcuuuau
                                                           *********************	48:::68	47--66	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:445.miRNA:2525	ug-cguucgaaguacggaaua
                                                     *********************	42:::62	41--60	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:445.miRNA:2526	agaugcug-cguucgaaguac
                                                          *********************	47:::67	46--65	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:445.miRNA:2527	cug-cguucgaaguacggaau
                        *********************	13:::33	13--32	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:445.miRNA:2528	ugauuguagca-ccugauuuu
                                                         *********************	46:::66	45--64	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:445.miRNA:2529	gcug-cguucgaaguacggaa
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:445.miRNA:2530	aagaugcug-cguucgaagua
>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:445
	uaggauagaugaagcaaaauagguuggucggucauagucaagugauuguagcaccugauuuuguucucaaagaugcugcguucgaaguacggaauacgcaaauauuucggcauucauaugauagcauuucaaaccgggaugcacaauuauuucugugauagaguuaccggucucggcugacggccggcagcgacggaauugauccaacagugauaucacuauauggggugauaccguugaaaggagucauuguauaugcaggcaggauagaugaaaugggauaaaauuauauuuguuuccauuucauuaauuccuccuuccuuccuu
	.((((..((....(((......(((((((.(((((((..((((((((((.(((((((..((((.......(((((((((((..(((...(((((((......)))))))...)))..))).)))))))))))).)))).))))))))))))))))))))...(((((((....))).)))))))))))..((((((.((((..(((..((((....))))...)))..)))).)))))).................))).((.((((..((((((((((((((((......)))))).))))))))))...)))))).))..)))).

###########################################################################################################################

>C17948942.165.1	is_MIRNA
	VAL:	1.33	MeanVal:	8.90906633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucauagucaagugauuguagca-ccugauuuuguucucaaagaugcug-cguucgaaguacggaaua
            +++++++--++++++++++-+++|++++--++++-------++++++++|+++--+++---+++++++
            +++++++||++++++++++|+++-++++-|++++|||||||++++++++-+++--+++---+++++++
    REV:    uaguguc--uuuauuaaca-cguagggcc-aaac-------uuuacgauaguauacuuacggcuuuau
                                                           *********************	48:::68	47--66	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:446.miRNA:2531	ug-cguucgaaguacggaaua
                                                     *********************	42:::62	41--60	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:446.miRNA:2532	agaugcug-cguucgaaguac
                                                          *********************	47:::67	46--65	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:446.miRNA:2533	cug-cguucgaaguacggaau
                        *********************	13:::33	13--32	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:446.miRNA:2534	ugauuguagca-ccugauuuu
                                                         *********************	46:::66	45--64	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:446.miRNA:2535	gcug-cguucgaaguacggaa
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:446.miRNA:2536	aagaugcug-cguucgaagua
>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:446
	uaggauagaugaagcaaaauagguuggucggucauagucaagugauuguagcaccugauuuuguucucaaagaugcugcguucgaaguacggaauacgcaaauauuucggcauucauaugauagcauuucaaaccgggaugcacaauuauuucugugauagaguuaccggucucggcugacggccggcagcgacggaauugauccaacagugauaucacuauauggggugauaccguugaaaggagucauuguauaugcaggcaggauagaugaaaugggauaaaauuauauuuguuuccauuucauuaauuccuccuuccuuccuu
	.((((..((....((.......(((((((.(((((((..((((((((((.(((((((..((((.......(((((((((((..(((...(((((((......)))))))...)))..))).)))))))))))).)))).))))))))))))))))))))...(((.((((((((....)).)))))).))).........)).))))).(((....))).(((((.((((((.((.......)).)))))).))))))).((.((((..((((((((((((((((......)))))).))))))))))...)))))).))..)))).

###########################################################################################################################

>C17948942.175.0	is_MIRNA
	VAL:	1.33	MeanVal:	8.90906633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucauagucaagugauuguagca-ccugauuuuguucucaaagaugcug-cguucgaaguacggaaua
            +++++++--++++++++++-+++|++++--++++-------++++++++|+++--+++---+++++++
            +++++++||++++++++++|+++-++++-|++++|||||||++++++++-+++--+++---+++++++
    REV:    uaguguc--uuuauuaaca-cguagggcc-aaac-------uuuacgauaguauacuuacggcuuuau
                                                           *********************	48:::68	47--66	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:447.miRNA:2537	ug-cguucgaaguacggaaua
                                                     *********************	42:::62	41--60	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:447.miRNA:2538	agaugcug-cguucgaaguac
                                                          *********************	47:::67	46--65	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:447.miRNA:2539	cug-cguucgaaguacggaau
                        *********************	13:::33	13--32	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:447.miRNA:2540	ugauuguagca-ccugauuuu
                                                         *********************	46:::66	45--64	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:447.miRNA:2541	gcug-cguucgaaguacggaa
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:447.miRNA:2542	aagaugcug-cguucgaagua
>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:447
	gaagcaaaauagguuggucggucauagucaagugauuguagcaccugauuuuguucucaaagaugcugcguucgaaguacggaauacgcaaauauuucggcauucauaugauagcauuucaaaccgggaugcacaauuauuucugugauagaguuaccggucucggcugacggccggcagcgacggaauugauccaacagugauaucacuauauggggugauaccguugaaaggagucauuguauaugcaggcaggauagaugaaaugggauaaaauuauauuuguuuccauuucauuaauuccuccuuccuuccuugucuucu
	(((((((.....(((((((.(((((((..((((((((((.(((((((..((((.......(((((((((((..(((...(((((((......)))))))...)))..))).)))))))))))).)))).))))))))))))))))))))...(((((((....))).)))))))))))..((((((.((((..(((..((((....))))...)))..)))).)))))).(((((..(((.....))).(((.((((..((((((((((((((((......)))))).))))))))))...))))))))))))..))).)))).

###########################################################################################################################

>C17948942.177.0	is_MIRNA
	VAL:	1.33	MeanVal:	8.90906633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucauagucaagugauuguagca-ccugauuuuguucucaaagaugcug-cguucgaaguacggaaua
            +++++++--++++++++++-+++|++++--++++-------++++++++|+++--+++---+++++++
            +++++++||++++++++++|+++-++++-|++++|||||||++++++++-+++--+++---+++++++
    REV:    uaguguc--uuuauuaaca-cguagggcc-aaac-------uuuacgauaguauacuuacggcuuuau
                                                           *********************	48:::68	47--66	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:448.miRNA:2543	ug-cguucgaaguacggaaua
                                                     *********************	42:::62	41--60	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:448.miRNA:2544	agaugcug-cguucgaaguac
                                                          *********************	47:::67	46--65	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:448.miRNA:2545	cug-cguucgaaguacggaau
                        *********************	13:::33	13--32	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:448.miRNA:2546	ugauuguagca-ccugauuuu
                                                         *********************	46:::66	45--64	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:448.miRNA:2547	gcug-cguucgaaguacggaa
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:448.miRNA:2548	aagaugcug-cguucgaagua
>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:448
	agcaaaauagguuggucggucauagucaagugauuguagcaccugauuuuguucucaaagaugcugcguucgaaguacggaauacgcaaauauuucggcauucauaugauagcauuucaaaccgggaugcacaauuauuucugugauagaguuaccggucucggcugacggccggcagcgacggaauugauccaacagugauaucacuauauggggugauaccguugaaaggagucauuguauaugcaggcaggauagaugaaaugggauaaaauuauauuuguuuccauuucauuaauuccuccuuccuuccuugucuucug
	..........(((((((.(((((((..((((((((((.(((((((..((((.......(((((((((((..(((...(((((((......)))))))...)))..))).)))))))))))).)))).))))))))))))))))))))...(((((((....))).)))))))))))..((((((.((((..(((..((((....))))...)))..)))).))))))..(((((.((..........(((.((((..((((((((((((((((......)))))).))))))))))...)))))))........)).))))).

###########################################################################################################################

>C17948942.187.0	is_MIRNA
	VAL:	1.33	MeanVal:	8.90906633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucauagucaagugauuguagca-ccugauuuuguucucaaagaugcug-cguucgaaguacggaaua
            +++++++--++++++++++-+++|++++--++++-------++++++++|+++--+++---+++++++
            +++++++||++++++++++|+++-++++-|++++|||||||++++++++-+++--+++---+++++++
    REV:    uaguguc--uuuauuaaca-cguagggcc-aaac-------uuuacgauaguauacuuacggcuuuau
                                                           *********************	48:::68	47--66	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:449.miRNA:2549	ug-cguucgaaguacggaaua
                                                     *********************	42:::62	41--60	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:449.miRNA:2550	agaugcug-cguucgaaguac
                                                          *********************	47:::67	46--65	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:449.miRNA:2551	cug-cguucgaaguacggaau
                        *********************	13:::33	13--32	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:449.miRNA:2552	ugauuguagca-ccugauuuu
                                                         *********************	46:::66	45--64	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:449.miRNA:2553	gcug-cguucgaaguacggaa
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:449.miRNA:2554	aagaugcug-cguucgaagua
>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:449
	guuggucggucauagucaagugauuguagcaccugauuuuguucucaaagaugcugcguucgaaguacggaauacgcaaauauuucggcauucauaugauagcauuucaaaccgggaugcacaauuauuucugugauagaguuaccggucucggcugacggccggcagcgacggaauugauccaacagugauaucacuauauggggugauaccguugaaaggagucauuguauaugcaggcaggauagaugaaaugggauaaaauuauauuuguuuccauuucauuaauuccuccuuccuuccuugucuucug
	(((((((.(((((((..((((((((((.(((((((..((((.......(((((((((((..(((...(((((((......)))))))...)))..))).)))))))))))).)))).))))))))))))))))))))...(((((((....))).)))))))))))..((((((.((((..(((..((((....))))...)))..)))).))))))..(((((.((..........(((.((((..((((((((((((((((......)))))).))))))))))...)))))))........)).))))).

###########################################################################################################################

>C17948942.191.0	is_MIRNA
	VAL:	1.23	MeanVal:	8.27280033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauagucaagugauuguagca-ccugauuuuguucucaaagaugcug-cguucgaaguacggaaua
            +++++--++++++++++-+++|++++--++++-------++++++++|+++--+++---+++++++
            +++++||++++++++++|+++-++++-|++++|||||||++++++++-+++--+++---+++++++
    REV:    guguc--uuuauuaaca-cguagggcc-aaac-------uuuacgauaguauacuuacggcuuuau
                                                         *********************	46:::66	45--64	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:450.miRNA:2555	ug-cguucgaaguacggaaua
                                                   *********************	40:::60	39--58	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:450.miRNA:2556	agaugcug-cguucgaaguac
                                                        *********************	45:::65	44--63	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:450.miRNA:2557	cug-cguucgaaguacggaau
                      *********************	11:::31	11--30	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:450.miRNA:2558	ugauuguagca-ccugauuuu
                                                       *********************	44:::64	43--62	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:450.miRNA:2559	gcug-cguucgaaguacggaa
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:450.miRNA:2560	aagaugcug-cguucgaagua
>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:450
	gucggucauagucaagugauuguagcaccugauuuuguucucaaagaugcugcguucgaaguacggaauacgcaaauauuucggcauucauaugauagcauuucaaaccgggaugcacaauuauuucugugauagaguuaccggucucggcugacggccggcagcgacggaauugauccaacagugauaucacuauauggggugauaccguugaaaggagucauuguauaugcaggcaggauagaugaaaugggauaaaauuauauuuguuuccauuucauuaauuccuccuuccuuccuugucuucug
	(((((((((((..((((((((((.(((((((..((((.......(((((((((((..(((...(((((((......)))))))...)))..))).)))))))))))).)))).)))))))))))))))))).....(((((((....))).)))).))))))..((((((.((((..(((..((((....))))...)))..)))).))))))..(((((.((..........(((.((((..((((((((((((((((......)))))).))))))))))...)))))))........)).))))).

###########################################################################################################################

>C17948942.194.0	is_MIRNA
	VAL:	1.33	MeanVal:	8.90906633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucauagucaagugauuguagca-ccugauuuuguucucaaagaugcug-cguucgaaguacggaaua
            +++++++--++++++++++-+++|++++--++++-------++++++++|+++--+++---+++++++
            +++++++||++++++++++|+++-++++-|++++|||||||++++++++-+++--+++---+++++++
    REV:    uaguguc--uuuauuaaca-cguagggcc-aaac-------uuuacgauaguauacuuacggcuuuau
                                                           *********************	48:::68	47--66	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:451.miRNA:2561	ug-cguucgaaguacggaaua
                                                     *********************	42:::62	41--60	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:451.miRNA:2562	agaugcug-cguucgaaguac
                                                          *********************	47:::67	46--65	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:451.miRNA:2563	cug-cguucgaaguacggaau
                        *********************	13:::33	13--32	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:451.miRNA:2564	ugauuguagca-ccugauuuu
                                                         *********************	46:::66	45--64	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:451.miRNA:2565	gcug-cguucgaaguacggaa
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:451.miRNA:2566	aagaugcug-cguucgaagua
>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:451
	ggucauagucaagugauuguagcaccugauuuuguucucaaagaugcugcguucgaaguacggaauacgcaaauauuucggcauucauaugauagcauuucaaaccgggaugcacaauuauuucugugauagaguuaccggucucggcugacggccggcagcgacggaauugauccaacagugauaucacuauauggggugauaccguugaaaggagucauuguauaugcaggcaggauagaugaaaugggauaaaauuauauuuguuuccauuucauuaauuccuccuuccuuccuugucuucug
	.(((((((..((((((((((.(((((((..((((.......(((((((((((..(((...(((((((......)))))))...)))..))).)))))))))))).)))).)))))))))))))))))))).......((((((((....)).))))))...((((((.((((..(((..((((....))))...)))..)))).))))))..(((((.((..........(((.((((..((((((((((((((((......)))))).))))))))))...)))))))........)).))))).

###########################################################################################################################

>C17948942.354.0	is_MIRNA
	VAL:	6.38	MeanVal:	45.56391	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggagucauuguauaugcaggcaggaua-gaugaaaugg-gauaaa
            +++++-++----------+++-++++--|++++++++++|++++++
            +++++-++--------||+++|++++---++++++++++-++++++
    REV:    ucuucuguuccuuccu--ucc-uccuuaauuacuuuaccuuuguuu
                                     *********************	26:::46	26--44	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:452.miRNA:2567	aua-gaugaaaugg-gauaaa
                                    *********************	25:::45	25--43	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:452.miRNA:2568	gaua-gaugaaaugg-gauaa
                                   *********************	24:::44	24--42	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:452.miRNA:2569	ggaua-gaugaaaugg-gaua
                                  *********************	23:::43	23--41	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:452.miRNA:2570	aggaua-gaugaaaugg-gau
                              *********************	19:::39	19--38	>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:452.miRNA:2571	aggcaggaua-gaugaaaugg
>>C17948942.Lu0910.pre-miRNA:452
	gcgacggaauugauccaacagugauaucacuauauggggugauaccguugaaaggagucauuguauaugcaggcaggauagaugaaaugggauaaaauuauauuuguuuccauuucauuaauuccuccuuccuuccuugucuucug
	.((((((.((((..(((..((((....))))...)))..)))).))))))..(((((.((..........(((.((((..((((((((((((((((......)))))).))))))))))...)))))))........)).))))).

###########################################################################################################################

>C17953838.386.0	is_MIRNA
	VAL:	12.86	MeanVal:	160.556671	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuagagcugc-gaaa-gagguuauaaaaucacucacu
            +++++-+++++|++++|++++----+++++++++-+++
            +++++|+++++-++++-++++----+++++++++-+++
    REV:    agguc-cgaugucuuuguuccucguuuuuagugacugg
                         *********************	14:::34	13--32	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:453.miRNA:2572	aaa-gagguuauaaaaucacu
                        *********************	13:::33	12--31	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:453.miRNA:2573	gaaa-gagguuauaaaaucac
                       *********************	12:::32	12--30	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:453.miRNA:2574	-gaaa-gagguuauaaaauca
                           *********************	16:::36	15--34	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:453.miRNA:2575	a-gagguuauaaaaucacuca
                          *********************	15:::35	14--33	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:453.miRNA:2576	aa-gagguuauaaaaucacuc
                             *********************	18:::38	16--36	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:453.miRNA:2577	gagguuauaaaaucacucacu
>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:453
	auggcugccgaagaaucagcuaaaucuagagcugcgaaagagguuauaaaaucacucacugcacaggucagugauuuuugcuccuuguuucuguagccuggaa
	.((((((.........))))))..(((((.(((((((((((((....(((((((((.(((.....))).)))))))))....)))).)))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>C17953838.400.0	is_MIRNA
	VAL:	3.47	MeanVal:	43.3375948333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucagcuaaa---ucuagagcugc-gaaa-gagguuauaaaaucacucacu
            +++-++++-|||+++++-+++++|++++|++++----+++++++++-+++
            +++|++++----+++++|+++++-++++-++++----+++++++++-+++
    REV:    agu-gguucauaagguc-cgaugucuuuguuccucguuuuuagugacugg
                                     *********************	26:::46	22--41	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:454.miRNA:2578	aaa-gagguuauaaaaucacu
                                    *********************	25:::45	21--40	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:454.miRNA:2579	gaaa-gagguuauaaaaucac
                                   *********************	24:::44	21--39	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:454.miRNA:2580	-gaaa-gagguuauaaaauca
                                       *********************	28:::48	24--43	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:454.miRNA:2581	a-gagguuauaaaaucacuca
                                      *********************	27:::47	23--42	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:454.miRNA:2582	aa-gagguuauaaaaucacuc
                                         *********************	30:::50	25--45	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:454.miRNA:2583	gagguuauaaaaucacucacu
>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:454
	aucagcuaaaucuagagcugcgaaagagguuauaaaaucacucacugcacaggucagugauuuuugcuccuuguuucuguagccuggaauacuuggugaa
	.(((.((((.(((((.(((((((((((((....(((((((((.(((.....))).)))))))))....)))).)))).))))))))))....))))))).

###########################################################################################################################

>C17953838.403.0	is_MIRNA
	VAL:	4.33	MeanVal:	54.0393758333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuaaa---ucuagagcugc-gaaa-gagguuauaaaaucacucacu
            +++++-|||+++++-+++++|++++|++++----+++++++++-+++
            +++++----+++++|+++++-++++-++++----+++++++++-+++
    REV:    ugguucauaagguc-cgaugucuuuguuccucguuuuuagugacugg
                                  *********************	23:::43	19--38	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:455.miRNA:2584	aaa-gagguuauaaaaucacu
                                 *********************	22:::42	18--37	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:455.miRNA:2585	gaaa-gagguuauaaaaucac
                                *********************	21:::41	18--36	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:455.miRNA:2586	-gaaa-gagguuauaaaauca
                                    *********************	25:::45	21--40	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:455.miRNA:2587	a-gagguuauaaaaucacuca
                                   *********************	24:::44	20--39	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:455.miRNA:2588	aa-gagguuauaaaaucacuc
                                      *********************	27:::47	22--42	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:455.miRNA:2589	gagguuauaaaaucacucacu
>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:455
	agcuaaaucuagagcugcgaaagagguuauaaaaucacucacugcacaggucagugauuuuugcuccuuguuucuguagccuggaauacuuggug
	.(((((.(((((.(((((((((((((....(((((((((.(((.....))).)))))))))....)))).)))).))))))))))....))))).

###########################################################################################################################

>C17953838.409.0	is_MIRNA
	VAL:	12.86	MeanVal:	160.556671	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuagagcugc-gaaa-gagguuauaaaaucacucacu
            +++++-+++++|++++|++++----+++++++++-+++
            +++++|+++++-++++-++++----+++++++++-+++
    REV:    agguc-cgaugucuuuguuccucguuuuuagugacugg
                         *********************	14:::34	13--32	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:456.miRNA:2590	aaa-gagguuauaaaaucacu
                        *********************	13:::33	12--31	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:456.miRNA:2591	gaaa-gagguuauaaaaucac
                       *********************	12:::32	12--30	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:456.miRNA:2592	-gaaa-gagguuauaaaauca
                           *********************	16:::36	15--34	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:456.miRNA:2593	a-gagguuauaaaaucacuca
                          *********************	15:::35	14--33	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:456.miRNA:2594	aa-gagguuauaaaaucacuc
                             *********************	18:::38	16--36	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:456.miRNA:2595	gagguuauaaaaucacucacu
>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:456
	aucuagagcugcgaaagagguuauaaaaucacucacugcacaggucagugauuuuugcuccuuguuucuguagccuggaa
	.(((((.(((((((((((((....(((((((((.(((.....))).)))))))))....)))).)))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>C17953838.415.0	is_MIRNA
	VAL:	79.99	MeanVal:	998.357341833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugc-gaaa-gagguuauaaaaucacucacu
            +++++|++++|++++----+++++++++-+++
            +++++-++++-++++----+++++++++-+++
    REV:    cgaugucuuuguuccucguuuuuagugacugg
                   *********************	8:::28	7--26	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:457.miRNA:2596	aaa-gagguuauaaaaucacu
                  *********************	7:::27	6--25	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:457.miRNA:2597	gaaa-gagguuauaaaaucac
                 *********************	6:::26	6--24	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:457.miRNA:2598	-gaaa-gagguuauaaaauca
                     *********************	10:::30	9--28	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:457.miRNA:2599	a-gagguuauaaaaucacuca
                    *********************	9:::29	8--27	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:457.miRNA:2600	aa-gagguuauaaaaucacuc
                       *********************	12:::32	10--30	>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:457.miRNA:2601	gagguuauaaaaucacucacu
>>C17953838.Lu0910.pre-miRNA:457
	agcugcgaaagagguuauaaaaucacucacugcacaggucagugauuuuugcuccuuguuucuguagcc
	.(((((((((((((....(((((((((.(((.....))).)))))))))....)))).)))).))))).

###########################################################################################################################

>C17957724.462.0	is_MIRNA
	VAL:	3.23	MeanVal:	13.2034311111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauagguuauau-uuguuuugaugaacugg
            ++++++++++++|++++---+++++---++
            ++++++++++++-++++---+++++-||++
    REV:    uuaucuaauauaggacguguuuauug--uc
             *********************	2:::22	2--21	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:458.miRNA:2602	auagguuauau-uuguuuuga
              *********************	3:::23	3--22	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:458.miRNA:2603	uagguuauau-uuguuuugau
               *********************	4:::24	4--23	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:458.miRNA:2604	agguuauau-uuguuuugaug
                *********************	5:::25	5--24	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:458.miRNA:2605	gguuauau-uuguuuugauga
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:458.miRNA:2606	guuauau-uuguuuugaugaa
>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:458
	ucggauuucaauuucagagaagaaauuuuauuuuucucaaguucaguuguugaauuuugguucuccuguugcucaaugagcuaauaguagauuguuucuguauucaaauagguuauauuuguuuugaugaacugggcaacuguuauuugugcaggauauaaucuauua
	.((((...((((((..((((((((......)))))))).((((((.(((...(((...((....)).)))...)))))))))......))))))..))))......((((((((((((((((...(((((...((....)).)))))...)))).)))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17957724.462.1	is_MIRNA
	VAL:	3.23	MeanVal:	13.2034311111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauagguuauau-uuguuuugaugaacugg
            ++++++++++++|++++---+++++---++
            ++++++++++++-++++---+++++-||++
    REV:    uuaucuaauauaggacguguuuauug--uc
             *********************	2:::22	2--21	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:459.miRNA:2607	auagguuauau-uuguuuuga
              *********************	3:::23	3--22	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:459.miRNA:2608	uagguuauau-uuguuuugau
               *********************	4:::24	4--23	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:459.miRNA:2609	agguuauau-uuguuuugaug
                *********************	5:::25	5--24	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:459.miRNA:2610	gguuauau-uuguuuugauga
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:459.miRNA:2611	guuauau-uuguuuugaugaa
>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:459
	ucggauuucaauuucagagaagaaauuuuauuuuucucaaguucaguuguugaauuuugguucuccuguugcucaaugagcuaauaguagauuguuucuguauucaaauagguuauauuuguuuugaugaacugggcaacuguuauuugugcaggauauaaucuauua
	.((((...((((((..((((((((......)))))))).(((((((...))))))).........(((((((((...)))).))))).))))))..))))......((((((((((((((((...(((((...((....)).)))))...)))).)))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17957724.511.0	is_MIRNA
	VAL:	3.23	MeanVal:	13.2034311111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauagguuauau-uuguuuugaugaacugg
            ++++++++++++|++++---+++++---++
            ++++++++++++-++++---+++++-||++
    REV:    uuaucuaauauaggacguguuuauug--uc
             *********************	2:::22	2--21	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:460.miRNA:2612	auagguuauau-uuguuuuga
              *********************	3:::23	3--22	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:460.miRNA:2613	uagguuauau-uuguuuugau
               *********************	4:::24	4--23	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:460.miRNA:2614	agguuauau-uuguuuugaug
                *********************	5:::25	5--24	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:460.miRNA:2615	gguuauau-uuguuuugauga
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:460.miRNA:2616	guuauau-uuguuuugaugaa
>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:460
	uugaauuuugguucuccuguugcucaaugagcuaauaguagauuguuucuguauucaaauagguuauauuuguuuugaugaacugggcaacuguuauuugugcaggauauaaucuauua
	.(((((...((.(((.(((((((((...)))).))))).))).....))...)))))((((((((((((((((...(((((...((....)).)))))...)))).)))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17957724.513.0	is_MIRNA
	VAL:	3.23	MeanVal:	13.2034311111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauagguuauau-uuguuuugaugaacugg
            ++++++++++++|++++---+++++---++
            ++++++++++++-++++---+++++-||++
    REV:    uuaucuaauauaggacguguuuauug--uc
             *********************	2:::22	2--21	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:461.miRNA:2617	auagguuauau-uuguuuuga
              *********************	3:::23	3--22	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:461.miRNA:2618	uagguuauau-uuguuuugau
               *********************	4:::24	4--23	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:461.miRNA:2619	agguuauau-uuguuuugaug
                *********************	5:::25	5--24	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:461.miRNA:2620	gguuauau-uuguuuugauga
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:461.miRNA:2621	guuauau-uuguuuugaugaa
>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:461
	gaauuuugguucuccuguugcucaaugagcuaauaguagauuguuucuguauucaaauagguuauauuuguuuugaugaacugggcaacuguuauuugugcaggauauaaucuauua
	((((...((.(((.(((((((((...)))).))))).))).....))...)))).((((((((((((((((...(((((...((....)).)))))...)))).)))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17957724.522.0	is_MIRNA
	VAL:	3.23	MeanVal:	13.2034311111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauagguuauau-uuguuuugaugaacugg
            ++++++++++++|++++---+++++---++
            ++++++++++++-++++---+++++-||++
    REV:    uuaucuaauauaggacguguuuauug--uc
             *********************	2:::22	2--21	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:462.miRNA:2622	auagguuauau-uuguuuuga
              *********************	3:::23	3--22	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:462.miRNA:2623	uagguuauau-uuguuuugau
               *********************	4:::24	4--23	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:462.miRNA:2624	agguuauau-uuguuuugaug
                *********************	5:::25	5--24	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:462.miRNA:2625	gguuauau-uuguuuugauga
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:462.miRNA:2626	guuauau-uuguuuugaugaa
>>C17957724.Lu0910.pre-miRNA:462
	uucuccuguugcucaaugagcuaauaguagauuguuucuguauucaaauagguuauauuuguuuugaugaacugggcaacuguuauuugugcaggauauaaucuauua
	.(((.(((((((((...)))).))))).)))...............((((((((((((((((...(((((...((....)).)))))...)))).)))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17960556.514.0	is_MIRNA
	VAL:	11.18	MeanVal:	106.717902333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcauaguccaaugggauuacgccguucgcuugaaugua-auc
            ++--+++++-++++++++--+++------++++++++-|+++
            ++||+++++|++++++++--+++-----|++++++++--+++
    REV:    cg--ucagg-ugcccuagcauggaauac-aacuuacacauag
                             *********************	18:::38	18--38	>>C17960556.Lu0910.pre-miRNA:463.miRNA:2627	uacgccguucgcuugaaugua
                           *********************	16:::36	16--36	>>C17960556.Lu0910.pre-miRNA:463.miRNA:2628	auuacgccguucgcuugaaug
                          *********************	15:::35	15--35	>>C17960556.Lu0910.pre-miRNA:463.miRNA:2629	gauuacgccguucgcuugaau
                            *********************	17:::37	17--37	>>C17960556.Lu0910.pre-miRNA:463.miRNA:2630	uuacgccguucgcuugaaugu
                              *********************	19:::39	19--38	>>C17960556.Lu0910.pre-miRNA:463.miRNA:2631	acgccguucgcuugaaugua-
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17960556.Lu0910.pre-miRNA:463.miRNA:2632	uccaaugggauuacgccguuc
>>C17960556.Lu0910.pre-miRNA:463
	gcauaguccaaugggauuacgccguucgcuugaauguaaucauaguauggauacacauucaacauaagguacgaucccguggacugcagaaacuucagcagaggaaccauuaccggguuccauguucugu
	((..(((((.((((((((..(((......((((((((.(((........)))..)))))))).....)))..)))))))))))))))..........(((((((((((.......))))))....)))))

###########################################################################################################################

>C17960556.516.0	is_MIRNA
	VAL:	494.21	MeanVal:	4718.8541265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaguccaaugggauuacgccguucgcuugaaugua-auc
            ++++++-++++++++--+++------++++++++-|+++
            ++++++|++++++++--+++-----|++++++++--+++
    REV:    gucagg-ugcccuagcauggaauac-aacuuacacauag
                          *********************	15:::35	15--35	>>C17960556.Lu0910.pre-miRNA:464.miRNA:2633	uacgccguucgcuugaaugua
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17960556.Lu0910.pre-miRNA:464.miRNA:2634	auuacgccguucgcuugaaug
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17960556.Lu0910.pre-miRNA:464.miRNA:2635	gauuacgccguucgcuugaau
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17960556.Lu0910.pre-miRNA:464.miRNA:2636	uuacgccguucgcuugaaugu
                           *********************	16:::36	16--35	>>C17960556.Lu0910.pre-miRNA:464.miRNA:2637	acgccguucgcuugaaugua-
               *********************	4:::24	4--24	>>C17960556.Lu0910.pre-miRNA:464.miRNA:2638	uccaaugggauuacgccguuc
>>C17960556.Lu0910.pre-miRNA:464
	auaguccaaugggauuacgccguucgcuugaauguaaucauaguauggauacacauucaacauaagguacgaucccguggacugcagaaacuucagcagaggaaccauuaccggguuccauguucugu
	.((((((.((((((((..(((......((((((((.(((........)))..)))))))).....)))..))))))))))))))...........(((((((((((.......))))))....)))))

###########################################################################################################################

>C17960730.539.0	is_MIRNA
	VAL:	15.75	MeanVal:	177.658872	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugaca--aaauugguc-aauuuucuug
            +++++---||+++-+++++|++++++++++
            +++++-----+++-+++++-++++++++++
    REV:    aaaacaauacuuuuacuaguuuaaaagaau
                  *********************	7:::27	7--24	>>C17960730.Lu0910.pre-miRNA:465.miRNA:2639	ca--aaauugguc-aauuuuc
                 *********************	6:::26	6--23	>>C17960730.Lu0910.pre-miRNA:465.miRNA:2640	aca--aaauugguc-aauuuu
                     *********************	10:::30	9--27	>>C17960730.Lu0910.pre-miRNA:465.miRNA:2641	-aaauugguc-aauuuucuug
             *********************	2:::22	2--19	>>C17960730.Lu0910.pre-miRNA:465.miRNA:2642	uuugaca--aaauugguc-aa
              *********************	3:::23	3--20	>>C17960730.Lu0910.pre-miRNA:465.miRNA:2643	uugaca--aaauugguc-aau
               *********************	4:::24	4--21	>>C17960730.Lu0910.pre-miRNA:465.miRNA:2644	ugaca--aaauugguc-aauu
                *********************	5:::25	5--22	>>C17960730.Lu0910.pre-miRNA:465.miRNA:2645	gaca--aaauugguc-aauuu
                    *********************	9:::29	9--26	>>C17960730.Lu0910.pre-miRNA:465.miRNA:2646	--aaauugguc-aauuuucuu
                   *********************	8:::28	8--25	>>C17960730.Lu0910.pre-miRNA:465.miRNA:2647	a--aaauugguc-aauuuucu
>>C17960730.Lu0910.pre-miRNA:465
	uuuuugacaaaauuggucaauuuucuuguguuauacuaagaaaauuugaucauuuucauaacaaaauuucaaaaucguuaaauagauuaauauuugaca
	.(((((...(((.(((((((((((((((........)))))))))).))))).))).....)))))..........((((((((......)))))))).

###########################################################################################################################

>C17962458.305.0	is_MIRNA
	VAL:	1.86	MeanVal:	6.25055333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaau
            +++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++
            +++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++
    REV:    cucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua
                                              *********************	35:::55	33--53	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:466.miRNA:2648	ggaagcuucaauggcaucaau
                                             *********************	34:::54	32--52	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:466.miRNA:2649	aggaagcuucaauggcaucaa
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:466
	acucacuaacacuucaauugaacauaccuacacuuaauuucagaaaagcacaaauuugaaaaacuaggguucuuuaggagaaucccuaauuucaccaaaucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacuca
	.(((....................((((((((....(((((....((((((..(((((((....((((((((((...))))).)))))...........((((((.....)))))).)))))))....((........)).))))))...((....)).)))))))))))))....((((((....)))))).............)))...(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((............)))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..))).

###########################################################################################################################

>C17962458.305.1	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	10.87508	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuugg
            +++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++--++
            +++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++||++
    REV:    cucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua--uc
                                              *********************	35:::55	33--53	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:467.miRNA:2650	ggaagcuucaauggcaucaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:467.miRNA:2651	aagcuucaauggcaucaauuu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:467.miRNA:2652	gaagcuucaauggcaucaauu
                                             *********************	34:::54	32--52	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:467.miRNA:2653	aggaagcuucaauggcaucaa
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:467.miRNA:2654	agcuucaauggcaucaauuug
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:467
	acucacuaacacuucaauugaacauaccuacacuuaauuucagaaaagcacaaauuugaaaaacuaggguucuuuaggagaaucccuaauuucaccaaaucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacuca
	.(((....................((((((((....(((((....((((((..(((((((....((((((((((...))))).)))))...........((((((.....)))))).)))))))....((........)).))))))...((....)).)))))))))))))....((((((....)))))).............)))...(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((..((......)))))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..))).

###########################################################################################################################

>C17962458.322.0	is_MIRNA
	VAL:	1.35	MeanVal:	4.54937666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaug-gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaau
            ++---|+++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++
            ++----+++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++
    REV:    ucgaaacucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:468.miRNA:2655	ggaagcuucaauggcaucaau
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:468.miRNA:2656	aggaagcuucaauggcaucaa
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:468
	uugaacauaccuacacuuaauuucagaaaagcacaaauuugaaaaacuaggguucuuuaggagaaucccuaauuucaccaaaucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua
	.((((..((((((((....(((((....((((((..(((((((....((((((((((...))))).)))))...........((((((.....)))))).)))))))....((........)).))))))...((....)).)))))))))))))....((((((....)))))).)))).........((...(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((............)))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..)))....)).

###########################################################################################################################

>C17962458.322.1	is_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	8.63109333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaug-gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuugg
            ++---|+++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++--++
            ++----+++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++||++
    REV:    ucgaaacucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua--uc
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:469.miRNA:2657	ggaagcuucaauggcaucaau
                                                      *********************	43:::63	40--60	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:469.miRNA:2658	aagcuucaauggcaucaauuu
                                                     *********************	42:::62	39--59	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:469.miRNA:2659	gaagcuucaauggcaucaauu
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:469.miRNA:2660	aggaagcuucaauggcaucaa
                                                       *********************	44:::64	41--61	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:469.miRNA:2661	agcuucaauggcaucaauuug
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:469
	uugaacauaccuacacuuaauuucagaaaagcacaaauuugaaaaacuaggguucuuuaggagaaucccuaauuucaccaaaucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua
	.((((..((((((((....(((((....((((((..(((((((....((((((((((...))))).)))))...........((((((.....)))))).)))))))....((........)).))))))...((....)).)))))))))))))....((((((....)))))).)))).........((...(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((..((......)))))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..)))....)).

###########################################################################################################################

>C17962458.328.0	is_MIRNA
	VAL:	1.35	MeanVal:	4.54937666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaug-gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaau
            ++---|+++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++
            ++----+++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++
    REV:    ucgaaacucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:470.miRNA:2662	ggaagcuucaauggcaucaau
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:470.miRNA:2663	aggaagcuucaauggcaucaa
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:470
	auaccuacacuuaauuucagaaaagcacaaauuugaaaaacuaggguucuuuaggagaaucccuaauuucaccaaaucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua
	.((((((((....(((((....((((((..(((((((....((((((((((...))))).)))))...........((((((.....)))))).)))))))....((........)).))))))...((....)).)))))))))))))....((((((....))))))..............((...(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((............)))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..)))....)).

###########################################################################################################################

>C17962458.328.1	is_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	8.63109333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaug-gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuugg
            ++---|+++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++--++
            ++----+++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++||++
    REV:    ucgaaacucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua--uc
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:471.miRNA:2664	ggaagcuucaauggcaucaau
                                                      *********************	43:::63	40--60	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:471.miRNA:2665	aagcuucaauggcaucaauuu
                                                     *********************	42:::62	39--59	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:471.miRNA:2666	gaagcuucaauggcaucaauu
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:471.miRNA:2667	aggaagcuucaauggcaucaa
                                                       *********************	44:::64	41--61	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:471.miRNA:2668	agcuucaauggcaucaauuug
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:471
	auaccuacacuuaauuucagaaaagcacaaauuugaaaaacuaggguucuuuaggagaaucccuaauuucaccaaaucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua
	.((((((((....(((((....((((((..(((((((....((((((((((...))))).)))))...........((((((.....)))))).)))))))....((........)).))))))...((....)).)))))))))))))....((((((....))))))..............((...(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((..((......)))))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..)))....)).

###########################################################################################################################

>C17962458.349.0	is_MIRNA
	VAL:	1.86	MeanVal:	6.25055333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaau
            +++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++
            +++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++
    REV:    cucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua
                                              *********************	35:::55	33--53	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:472.miRNA:2669	ggaagcuucaauggcaucaau
                                             *********************	34:::54	32--52	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:472.miRNA:2670	aggaagcuucaauggcaucaa
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:472
	aaagcacaaauuugaaaaacuaggguucuuuaggagaaucccuaauuucaccaaaucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcuaauaacuuucua
	.((((((..(((((((....((((((((((...))))).)))))...........((((((.....)))))).)))))))....((........)).))))))(((((((.((.((...(((((((......((((((....)))))).)))))))...........(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((............)))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..)))....)).)).))))))).

###########################################################################################################################

>C17962458.349.1	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	10.87508	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuugg
            +++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++--++
            +++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++||++
    REV:    cucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua--uc
                                              *********************	35:::55	33--53	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:473.miRNA:2671	ggaagcuucaauggcaucaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:473.miRNA:2672	aagcuucaauggcaucaauuu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:473.miRNA:2673	gaagcuucaauggcaucaauu
                                             *********************	34:::54	32--52	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:473.miRNA:2674	aggaagcuucaauggcaucaa
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:473.miRNA:2675	agcuucaauggcaucaauuug
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:473
	aaagcacaaauuugaaaaacuaggguucuuuaggagaaucccuaauuucaccaaaucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcuaauaacuuucua
	.((((((..(((((((....((((((((((...))))).)))))...........((((((.....)))))).)))))))....((........)).))))))(((((((.((.((...(((((((......((((((....)))))).)))))))...........(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((..((......)))))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..)))....)).)).))))))).

###########################################################################################################################

>C17962458.357.0	is_MIRNA
	VAL:	1.86	MeanVal:	6.25055333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaau
            +++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++
            +++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++
    REV:    cucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua
                                              *********************	35:::55	33--53	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:474.miRNA:2676	ggaagcuucaauggcaucaau
                                             *********************	34:::54	32--52	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:474.miRNA:2677	aggaagcuucaauggcaucaa
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:474
	aauuugaaaaacuaggguucuuuaggagaaucccuaauuucaccaaaucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcuaauaacuuucua
	.(((((((....((((((((((...))))).)))))...........((((((.....)))))).)))))))...((((((.......))))))((((((((.((.((...(((((((......((((((....)))))).)))))))...........(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((............)))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..)))....)).)).))))))))

###########################################################################################################################

>C17962458.357.1	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	10.87508	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuugg
            +++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++--++
            +++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++||++
    REV:    cucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua--uc
                                              *********************	35:::55	33--53	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:475.miRNA:2678	ggaagcuucaauggcaucaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:475.miRNA:2679	aagcuucaauggcaucaauuu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:475.miRNA:2680	gaagcuucaauggcaucaauu
                                             *********************	34:::54	32--52	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:475.miRNA:2681	aggaagcuucaauggcaucaa
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:475.miRNA:2682	agcuucaauggcaucaauuug
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:475
	aauuugaaaaacuaggguucuuuaggagaaucccuaauuucaccaaaucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcuaauaacuuucua
	.(((((((....((((((((((...))))).)))))...........((((((.....)))))).)))))))...((((((.......))))))((((((((.((.((...(((((((......((((((....)))))).)))))))...........(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((..((......)))))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..)))....)).)).))))))))

###########################################################################################################################

>C17962458.403.0	is_MIRNA
	VAL:	1.86	MeanVal:	6.25055333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaau
            +++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++
            +++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++
    REV:    cucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua
                                              *********************	35:::55	33--53	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:476.miRNA:2683	ggaagcuucaauggcaucaau
                                             *********************	34:::54	32--52	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:476.miRNA:2684	aggaagcuucaauggcaucaa
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:476
	aucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcuaauaacuuucua
	.((((((.....))))))...........((((((.......))))))((((((((.((.((...(((((((......((((((....)))))).)))))))...........(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((............)))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..)))....)).)).))))))))

###########################################################################################################################

>C17962458.403.1	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	10.87508	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuugg
            +++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++--++
            +++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++||++
    REV:    cucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua--uc
                                              *********************	35:::55	33--53	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:477.miRNA:2685	ggaagcuucaauggcaucaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:477.miRNA:2686	aagcuucaauggcaucaauuu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:477.miRNA:2687	gaagcuucaauggcaucaauu
                                             *********************	34:::54	32--52	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:477.miRNA:2688	aggaagcuucaauggcaucaa
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:477.miRNA:2689	agcuucaauggcaucaauuug
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:477
	aucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcuaauaacuuucua
	.((((((.....))))))...........((((((.......))))))((((((((.((.((...(((((((......((((((....)))))).)))))))...........(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((..((......)))))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..)))....)).)).))))))))

###########################################################################################################################

>C17962458.431.0	is_MIRNA
	VAL:	1.86	MeanVal:	6.25055333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaau
            +++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++
            +++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++
    REV:    cucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua
                                              *********************	35:::55	33--53	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:478.miRNA:2690	ggaagcuucaauggcaucaau
                                             *********************	34:::54	32--52	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:478.miRNA:2691	aggaagcuucaauggcaucaa
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:478
	uagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcuaauaacuuucua
	.((((((.......))))))((((((((.((.((...(((((((......((((((....)))))).)))))))...........(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((............)))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..)))....)).)).))))))))

###########################################################################################################################

>C17962458.431.1	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	10.87508	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuugg
            +++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++--++
            +++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++||++
    REV:    cucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua--uc
                                              *********************	35:::55	33--53	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:479.miRNA:2692	ggaagcuucaauggcaucaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:479.miRNA:2693	aagcuucaauggcaucaauuu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:479.miRNA:2694	gaagcuucaauggcaucaauu
                                             *********************	34:::54	32--52	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:479.miRNA:2695	aggaagcuucaauggcaucaa
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:479.miRNA:2696	agcuucaauggcaucaauuug
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:479
	uagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcuaauaacuuucua
	.((((((.......))))))((((((((.((.((...(((((((......((((((....)))))).)))))))...........(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((..((......)))))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..)))....)).)).))))))))

###########################################################################################################################

>C17962458.450.0	is_MIRNA
	VAL:	1.86	MeanVal:	6.25055333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaau
            +++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++
            +++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++
    REV:    cucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua
                                              *********************	35:::55	33--53	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:480.miRNA:2697	ggaagcuucaauggcaucaau
                                             *********************	34:::54	32--52	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:480.miRNA:2698	aggaagcuucaauggcaucaa
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:480
	uuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcuaauaacuuucua
	.((((((((.((.((...(((((((......((((((....)))))).)))))))...........(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((............)))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..)))....)).)).))))))))

###########################################################################################################################

>C17962458.450.1	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	10.87508	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuugg
            +++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++--++
            +++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++||++
    REV:    cucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua--uc
                                              *********************	35:::55	33--53	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:481.miRNA:2699	ggaagcuucaauggcaucaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:481.miRNA:2700	aagcuucaauggcaucaauuu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:481.miRNA:2701	gaagcuucaauggcaucaauu
                                             *********************	34:::54	32--52	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:481.miRNA:2702	aggaagcuucaauggcaucaa
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:481.miRNA:2703	agcuucaauggcaucaauuug
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:481
	uuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcuaauaacuuucua
	.((((((((.((.((...(((((((......((((((....)))))).)))))))...........(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((..((......)))))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..)))....)).)).))))))))

###########################################################################################################################

>C17962458.467.0	is_MIRNA
	VAL:	1.35	MeanVal:	4.54937666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaug-gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaau
            ++---|+++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++
            ++----+++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++
    REV:    ucgaaacucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:482.miRNA:2704	ggaagcuucaauggcaucaau
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:482.miRNA:2705	aggaagcuucaauggcaucaa
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:482
	auuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua
	.(((((((......((((((....)))))).)))))))......((...(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((............)))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..)))....)).

###########################################################################################################################

>C17962458.467.1	is_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	8.63109333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaug-gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuugg
            ++---|+++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++--++
            ++----+++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++||++
    REV:    ucgaaacucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua--uc
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:483.miRNA:2706	ggaagcuucaauggcaucaau
                                                      *********************	43:::63	40--60	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:483.miRNA:2707	aagcuucaauggcaucaauuu
                                                     *********************	42:::62	39--59	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:483.miRNA:2708	gaagcuucaauggcaucaauu
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:483.miRNA:2709	aggaagcuucaauggcaucaa
                                                       *********************	44:::64	41--61	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:483.miRNA:2710	agcuucaauggcaucaauuug
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:483
	auuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua
	.(((((((......((((((....)))))).)))))))......((...(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((..((......)))))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..)))....)).

###########################################################################################################################

>C17962458.480.0	is_MIRNA
	VAL:	1.35	MeanVal:	4.54937666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaug-gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaau
            ++---|+++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++
            ++----+++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++
    REV:    ucgaaacucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:484.miRNA:2711	ggaagcuucaauggcaucaau
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:484.miRNA:2712	aggaagcuucaauggcaucaa
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:484
	uuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua
	.((((((....))))))..............((...(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((............)))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..)))....)).

###########################################################################################################################

>C17962458.480.1	is_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	8.63109333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaug-gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuugg
            ++---|+++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++--++
            ++----+++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++||++
    REV:    ucgaaacucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua--uc
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:485.miRNA:2713	ggaagcuucaauggcaucaau
                                                      *********************	43:::63	40--60	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:485.miRNA:2714	aagcuucaauggcaucaauuu
                                                     *********************	42:::62	39--59	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:485.miRNA:2715	gaagcuucaauggcaucaauu
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:485.miRNA:2716	aggaagcuucaauggcaucaa
                                                       *********************	44:::64	41--61	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:485.miRNA:2717	agcuucaauggcaucaauuug
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:485
	uuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua
	.((((((....))))))..............((...(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((..((......)))))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..)))....)).

###########################################################################################################################

>C17962458.490.0	is_MIRNA
	VAL:	1.35	MeanVal:	4.54937666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaug-gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaau
            ++---|+++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++
            ++----+++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++
    REV:    ucgaaacucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:486.miRNA:2718	ggaagcuucaauggcaucaau
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:486.miRNA:2719	aggaagcuucaauggcaucaa
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:486
	cgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua
	.((......))..........((...(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((............)))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..)))....)).

###########################################################################################################################

>C17962458.490.1	is_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	8.63109333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaug-gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuugg
            ++---|+++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++--++
            ++----+++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++||++
    REV:    ucgaaacucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua--uc
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:487.miRNA:2720	ggaagcuucaauggcaucaau
                                                      *********************	43:::63	40--60	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:487.miRNA:2721	aagcuucaauggcaucaauuu
                                                     *********************	42:::62	39--59	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:487.miRNA:2722	gaagcuucaauggcaucaauu
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:487.miRNA:2723	aggaagcuucaauggcaucaa
                                                       *********************	44:::64	41--61	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:487.miRNA:2724	agcuucaauggcaucaauuug
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:487
	cgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua
	.((......))..........((...(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((..((......)))))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..)))....)).

###########################################################################################################################

>C17962458.490.2	is_MIRNA
	VAL:	1.35	MeanVal:	4.54937666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaug-gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaau
            ++---|+++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++
            ++----+++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++
    REV:    ucgaaacucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:488.miRNA:2725	ggaagcuucaauggcaucaau
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:488.miRNA:2726	aggaagcuucaauggcaucaa
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:488
	cgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua
	.....................((...(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((............)))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..)))....)).

###########################################################################################################################

>C17962458.510.0	is_MIRNA
	VAL:	1.35	MeanVal:	4.54937666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaug-gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaau
            ++---|+++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++
            ++----+++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++
    REV:    ucgaaacucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:489.miRNA:2727	ggaagcuucaauggcaucaau
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:489.miRNA:2728	aggaagcuucaauggcaucaa
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:489
	gagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua
	.((...(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((............)))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..)))....)).

###########################################################################################################################

>C17962458.510.1	is_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	8.63109333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaug-gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuugg
            ++---|+++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++--++
            ++----+++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++||++
    REV:    ucgaaacucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua--uc
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:490.miRNA:2729	ggaagcuucaauggcaucaau
                                                      *********************	43:::63	40--60	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:490.miRNA:2730	aagcuucaauggcaucaauuu
                                                     *********************	42:::62	39--59	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:490.miRNA:2731	gaagcuucaauggcaucaauu
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:490.miRNA:2732	aggaagcuucaauggcaucaa
                                                       *********************	44:::64	41--61	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:490.miRNA:2733	agcuucaauggcaucaauuug
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:490
	gagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua
	.((...(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((..((......)))))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..)))....)).

###########################################################################################################################

>C17962458.516.0	is_MIRNA
	VAL:	1.86	MeanVal:	6.25055333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaau
            +++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++
            +++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++
    REV:    cucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua
                                              *********************	35:::55	33--53	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:491.miRNA:2734	ggaagcuucaauggcaucaau
                                             *********************	34:::54	32--52	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:491.miRNA:2735	aggaagcuucaauggcaucaa
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:491
	gaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacuca
	(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((............)))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..))).

###########################################################################################################################

>C17962458.516.1	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	10.87508	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagguca-gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuugg
            +++--++|++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++--++
            +++--++-++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++||++
    REV:    cucagguacucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua--uc
                                              *********************	35:::55	33--53	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:492.miRNA:2736	ggaagcuucaauggcaucaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:492.miRNA:2737	aagcuucaauggcaucaauuu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:492.miRNA:2738	gaagcuucaauggcaucaauu
                                             *********************	34:::54	32--52	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:492.miRNA:2739	aggaagcuucaauggcaucaa
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:492.miRNA:2740	agcuucaauggcaucaauuug
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:492
	gaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacuca
	(((..((((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((..((......)))))))))....))))))))))....))).))))))))))))).))..))).

###########################################################################################################################

>C17962458.522.0	is_MIRNA
	VAL:	2.41	MeanVal:	8.11669666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaau
            ++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++
            ++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++
    REV:    cucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua
                                      *********************	27:::47	26--46	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:493.miRNA:2741	ggaagcuucaauggcaucaau
                                     *********************	26:::46	25--45	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:493.miRNA:2742	aggaagcuucaauggcaucaa
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:493
	agagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcuca
	.((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((............)))))))....))))))))))....))).))))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17962458.522.1	is_MIRNA
	VAL:	1.55	MeanVal:	12.58552	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagcucguguuugggc-uucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuugg
            ++++++++++---+++|+++------++++++++++----+++++++--++
            ++++++++++|||+++-+++----||++++++++++----+++++++||++
    REV:    cucgaguaca---ucgaaagggaa--cuuucgaaguguuaguaguua--uc
                                      *********************	27:::47	26--46	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:494.miRNA:2743	ggaagcuucaauggcaucaau
                                        *********************	29:::49	28--48	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:494.miRNA:2744	aagcuucaauggcaucaauuu
                                       *********************	28:::48	27--47	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:494.miRNA:2745	gaagcuucaauggcaucaauu
                                     *********************	26:::46	25--45	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:494.miRNA:2746	aggaagcuucaauggcaucaa
                                         *********************	30:::50	29--49	>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:494.miRNA:2747	agcuucaauggcaucaauuug
>>C17962458.Lu0910.pre-miRNA:494
	agagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcuca
	.((((((((((...((((((......((((((((((....(((((((..((......)))))))))....))))))))))....))).))))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17965166.224.1	is_MIRNA
	VAL:	72.86	MeanVal:	1018.31757066667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuagauuuuu---auaaguccauguaua--uaauauauaguuuuuaa
            ++++++++++-|||+++-+++--++++++||+++++++++--++++++
            ++++++++++----+++-+++--++++++--+++++++++--++++++
    REV:    agaucuaagauuguuguauaguaacauauuuauuauaugugugagguu
                               *********************	20:::40	17--35	>>C17965166.Lu0910.pre-miRNA:495.miRNA:2748	uccauguaua--uaauauaua
                            *********************	17:::37	14--32	>>C17965166.Lu0910.pre-miRNA:495.miRNA:2749	aaguccauguaua--uaauau
                             *********************	18:::38	15--33	>>C17965166.Lu0910.pre-miRNA:495.miRNA:2750	aguccauguaua--uaauaua
                                 *********************	22:::42	19--37	>>C17965166.Lu0910.pre-miRNA:495.miRNA:2751	cauguaua--uaauauauagu
                              *********************	19:::39	16--34	>>C17965166.Lu0910.pre-miRNA:495.miRNA:2752	guccauguaua--uaauauau
                                   *********************	24:::44	21--39	>>C17965166.Lu0910.pre-miRNA:495.miRNA:2753	uguaua--uaauauauaguuu
>>C17965166.Lu0910.pre-miRNA:495
	auuacauaaaacaaagaucaaccauauauucguuuugguaguuuaauaauguuguguuucuagauuuuuauaaguccauguauauaauauauaguuuuuaauuauauguuuggaguguguauauuauuuauacaaugauauguuguuagaaucuagaucggaauuuucauucgagguaucgguucugaaaacaaccuauuuugaaaagugcuacccugaaauucgauacuucgaaaacauuucggaacaagauuauugugguguuuauguaag
	.((((((.(((((.......((((...........))))....(((((((.((((...((((((((((.(((.(((..(((((((((((((((..((((((........))))))..)))))))))..))))))..))).)))....)))))))))).((((((.((..((((((((((((.(((........((............))........)))...)))))))))))))).))))))..)))).)))))))...))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17965166.243.1	is_MIRNA
	VAL:	21.71	MeanVal:	303.451603	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuguguuucuagauuuuu---auaaguccauguaua--uaauauauaguuuuuaa
            +++-++--++++++++++-|||+++-+++--++++++||+++++++++--++++++
            +++-++-|++++++++++----+++-+++--++++++--+++++++++--++++++
    REV:    uaaggcu-agaucuaagauuguuguauaguaacauauuuauuauaugugugagguu
                                       *********************	28:::48	25--43	>>C17965166.Lu0910.pre-miRNA:496.miRNA:2754	uccauguaua--uaauauaua
                                    *********************	25:::45	22--40	>>C17965166.Lu0910.pre-miRNA:496.miRNA:2755	aaguccauguaua--uaauau
                                     *********************	26:::46	23--41	>>C17965166.Lu0910.pre-miRNA:496.miRNA:2756	aguccauguaua--uaauaua
                                         *********************	30:::50	27--45	>>C17965166.Lu0910.pre-miRNA:496.miRNA:2757	cauguaua--uaauauauagu
                                      *********************	27:::47	24--42	>>C17965166.Lu0910.pre-miRNA:496.miRNA:2758	guccauguaua--uaauauau
                                           *********************	32:::52	29--47	>>C17965166.Lu0910.pre-miRNA:496.miRNA:2759	uguaua--uaauauauaguuu
>>C17965166.Lu0910.pre-miRNA:496
	aaccauauauucguuuugguaguuuaauaauguuguguuucuagauuuuuauaaguccauguauauaauauauaguuuuuaauuauauguuuggaguguguauauuauuuauacaaugauauguuguuagaaucuagaucggaauuuucauucgagguaucgguucugaaaacaaccuauuuugaaaagugcuacccugaaauucgauacuucgaaaacauuucggaacaagauuauuguggug
	.((((((((.((.....((((((........(((.((..((((((((((.(((.(((..(((((((((((((((..((((((........))))))..)))))))))..))))))..))).)))....)))))))))).)).))).....(((((((((..((((........)))))))))))))....))))))(((((((((((....))))....))))))).....)).))).))))).

###########################################################################################################################

>C17967658.12.0	is_MIRNA
	VAL:	8.00	MeanVal:	109.063752	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauucaguuuuuugguuugauguu-aaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacg
            +++++-+++++++-++++++++++|+++++++++-++++++++++++++++++++++++---+++++++++-+++++++-++++
            +++++-+++++++-++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++++--|+++++++++-+++++++-++++
    REV:    uuaagccaaaaaaacaagcuacaguuuuuaaggcagguggcagcaggguuuuagggcagau-aagcggugcauccuacaggugu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:497.miRNA:2760	auucaguuuuuugguuugaug
              *********************	3:::23	3--23	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:497.miRNA:2761	uucaguuuuuugguuugaugu
                      *********************	11:::31	11--30	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:497.miRNA:2762	uuugguuugauguu-aaaauu
                     *********************	10:::30	10--29	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:497.miRNA:2763	uuuugguuugauguu-aaaau
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:497.miRNA:2764	uuuuugguuugauguu-aaaa
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:497.miRNA:2765	uuuuuugguuugauguu-aaa
>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:497
	uauggaaaauaauuaauucaguuuuuugguuugauguuaaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacgucacgucuguggacauccuacguggcgaauagacgggauuuugggacgacgguggacggaauuuuugacaucgaacaaaaaaaccgaauucuucaacuuaaaugccauucucauaaaauguuaaaacuuauggaauuauuaaugucaaugcaugaguauugaauaaucacccuccucauuauucacaaaaugaaaaccaucaaucaacaacgucaaggcuauguguaaucuaggauucacauuuugauuugaaucucccauggucaaauuucauuuauaagcuauuuugcaaguaacuaugauuaugaaugccuauauuuucguuugucguaaauauugaaugaaauucaugucuuaacuugaauuggauaaauaagaauaacuugcuauu
	.((((.........(((((.(((((((.(((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((((((...(((((((((.(((((((.((((.......)))).))))))).)))))))))..)))))))))))))))))))))))).))))))))).)))))))))).))))))).)))))......((((....(((...(((......(((((.((....(((..........(((((((....)))))))..........)))...(((((((..(((((((((((((.......(((.((((((...(((((.((((...))))))))))))))))))........)))))....))))))))....((......)).......((((((.(((((..........)))))..)))))).....))))))).......)).))))).)))..))).....)))).........)))).

###########################################################################################################################

>C17967658.25.0	is_MIRNA
	VAL:	8.00	MeanVal:	109.063752	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauucaguuuuuugguuugauguu-aaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacg
            +++++-+++++++-++++++++++|+++++++++-++++++++++++++++++++++++---+++++++++-+++++++-++++
            +++++-+++++++-++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++++--|+++++++++-+++++++-++++
    REV:    uuaagccaaaaaaacaagcuacaguuuuuaaggcagguggcagcaggguuuuagggcagau-aagcggugcauccuacaggugu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:498.miRNA:2766	auucaguuuuuugguuugaug
              *********************	3:::23	3--23	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:498.miRNA:2767	uucaguuuuuugguuugaugu
                      *********************	11:::31	11--30	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:498.miRNA:2768	uuugguuugauguu-aaaauu
                     *********************	10:::30	10--29	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:498.miRNA:2769	uuuugguuugauguu-aaaau
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:498.miRNA:2770	uuuuugguuugauguu-aaaa
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:498.miRNA:2771	uuuuuugguuugauguu-aaa
>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:498
	uaauucaguuuuuugguuugauguuaaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacgucacgucuguggacauccuacguggcgaauagacgggauuuugggacgacgguggacggaauuuuugacaucgaacaaaaaaaccgaauucuucaacuuaaaugccauucucauaaaauguuaaaacuuauggaauuauuaaugucaaugcaugaguauugaauaaucacccuccucauuauucacaaaaugaaaaccaucaaucaacaacgucaaggcuauguguaaucuaggauucacauuuugauuugaaucucccauggucaaauuucauuuauaagcuauuuugcaaguaacuaugauuaugaaugccuauauuuucguuugucguaaauauugaaugaaauucaugucuuaacuugaauuggauaaauaaga
	.(((((.(((((((.(((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((((((...(((((((((.(((((((.((((.......)))).))))))).)))))))))..)))))))))))))))))))))))).))))))))).)))))))))).))))))).)))))......((((....(((...(((......(((((.((....(((..........(((((((....)))))))..........)))...(((((((..(((((((((((((.......(((.((((((...(((((.((((...))))))))))))))))))........)))))....))))))))....((......)).......((((((.(((((..........)))))..)))))).....))))))).......)).))))).)))..))).....)))).

###########################################################################################################################

>C17967658.31.0	is_MIRNA
	VAL:	9.59	MeanVal:	121.7204505	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuuugguuugauguu-aaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacg
            +++++++-++++++++++|+++++++++-++++++++++++++++++++++++---+++++++++-+++++++-++++
            +++++++-++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++++--|+++++++++-+++++++-++++
    REV:    caaaaaaacaagcuacaguuuuuaaggcagguggcagcaggguuuuagggcagau-aagcggugcauccuacaggugu
               *********************	4:::24	4--23	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:499.miRNA:2772	uuuugguuugauguu-aaaau
              *********************	3:::23	3--22	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:499.miRNA:2773	uuuuugguuugauguu-aaaa
                *********************	5:::25	5--24	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:499.miRNA:2774	uuugguuugauguu-aaaauu
             *********************	2:::22	2--21	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:499.miRNA:2775	uuuuuugguuugauguu-aaa
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:499.miRNA:2776	gucucaaaauuccguccauuu
                                              *********************	35:::55	34--54	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:499.miRNA:2777	gucgucucaaaauuccgucca
>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:499
	aguuuuuugguuugauguuaaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacgucacgucuguggacauccuacguggcgaauagacgggauuuugggacgacgguggacggaauuuuugacaucgaacaaaaaaaccgaauucuucaacuuaaaugccauucucauaaaauguuaaaacuuauggaauuauuaaugucaaugcaugaguauugaauaaucacccuccucauuauucacaaaaugaaaaccaucaaucaacaacgucaaggcuauguguaaucuaggauucacauuuugauuugaaucucccauggucaaauuucauuuauaagcuauuuugcaaguaacuaugauuaugaaugccuauauuuucguuugucguaaauauugaaugaaauucaugucuuaacuugaauuggauaaauaaga
	.(((((((.(((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((((((...(((((((((.(((((((.((((.......)))).))))))).)))))))))..)))))))))))))))))))))))).))))))))).)))))))))).)))))))............((((....(((...(((......(((((.((....(((..........(((((((....)))))))..........)))...(((((((..(((((((((((((.......(((.((((((...(((((.((((...))))))))))))))))))........)))))....))))))))....((......)).......((((((.(((((..........)))))..)))))).....))))))).......)).))))).)))..))).....)))).

###########################################################################################################################

>C17967658.6.0	is_MIRNA
	VAL:	8.00	MeanVal:	109.063752	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauucaguuuuuugguuugauguu-aaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacg
            +++++-+++++++-++++++++++|+++++++++-++++++++++++++++++++++++---+++++++++-+++++++-++++
            +++++-+++++++-++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++++--|+++++++++-+++++++-++++
    REV:    uuaagccaaaaaaacaagcuacaguuuuuaaggcagguggcagcaggguuuuagggcagau-aagcggugcauccuacaggugu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:500.miRNA:2778	auucaguuuuuugguuugaug
              *********************	3:::23	3--23	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:500.miRNA:2779	uucaguuuuuugguuugaugu
                      *********************	11:::31	11--30	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:500.miRNA:2780	uuugguuugauguu-aaaauu
                     *********************	10:::30	10--29	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:500.miRNA:2781	uuuugguuugauguu-aaaau
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:500.miRNA:2782	uuuuugguuugauguu-aaaa
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:500.miRNA:2783	uuuuuugguuugauguu-aaa
>>C17967658.Lu0910.pre-miRNA:500
	aaauaauauggaaaauaauuaauucaguuuuuugguuugauguuaaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacgucacgucuguggacauccuacguggcgaauagacgggauuuugggacgacgguggacggaauuuuugacaucgaacaaaaaaaccgaauucuucaacuuaaaugccauucucauaaaauguuaaaacuuauggaauuauuaaugucaaugcaugaguauugaauaaucacccuccucauuauucacaaaaugaaaaccaucaaucaacaacgucaaggcuauguguaaucuaggauucacauuuugauuugaaucucccauggucaaauuucauuuauaagcuauuuugcaaguaacuaugauuaugaaugccuauauuuucguuugucguaaauauugaaugaaauucaugucuuaacuugaauuggauaaauaagaauaacuugcu
	.((((((..(((........(((((.(((((((.(((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((((((...(((((((((.(((((((.((((.......)))).))))))).)))))))))..)))))))))))))))))))))))).))))))))).)))))))))).))))))).)))))................((((.(((((...........)))))))))........(((((((....)))))))..........)))..))))))....(((((((((((((.......(((.((((((...(((((.((((...))))))))))))))))))........)))))....))))))))............((((((...((((((.(((((..........)))))..))))))..((((......((((((.((....)).)))))).....))))......)))))).

###########################################################################################################################

>C17968502.412.0	is_MIRNA
	VAL:	1.95	MeanVal:	12.2568386666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaaguu---cagcacuuuuggaacucucag--uc
            ++-++++-|||+++++-++--+++++++++--||++
            ++-++++----+++++-++--+++++++++----++
    REV:    agauucgucuugucguuagucccuugaggggugaag
                       *********************	12:::32	9--29	>>C17968502.Lu0910.pre-miRNA:501.miRNA:2784	cagcacuuuuggaacucucag
              *********************	3:::23	3--20	>>C17968502.Lu0910.pre-miRNA:501.miRNA:2785	caaguu---cagcacuuuugg
                      *********************	11:::31	9--28	>>C17968502.Lu0910.pre-miRNA:501.miRNA:2786	-cagcacuuuuggaacucuca
             *********************	2:::22	2--19	>>C17968502.Lu0910.pre-miRNA:501.miRNA:2787	ccaaguu---cagcacuuuug
                     *********************	10:::30	9--27	>>C17968502.Lu0910.pre-miRNA:501.miRNA:2788	--cagcacuuuuggaacucuc
                   *********************	8:::28	8--25	>>C17968502.Lu0910.pre-miRNA:501.miRNA:2789	u---cagcacuuuuggaacuc
>>C17968502.Lu0910.pre-miRNA:501
	uuccaaguucagcacuuuuggaacucucagucuggaaauugaaguggggaguucccugauugcuguucugcuuagau
	.((.((((.(((((.((..(((((((((..((........))....)))))))))..)).)))))....)))).)).

###########################################################################################################################

>C17974470.480.0	is_MIRNA
	VAL:	160.47	MeanVal:	2670.83725233333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaggucuauguugacuau--aagugaguuuaucaaucgcaaaguuagc
            +++++--++++++++----||+++++++--++--+++++----++++++
            +++++--++++++++------+++++++--++-|+++++--||++++++
    REV:    auucuuuauacaacuauuuguuucauucuuauu-uuaguuc--cgaucg
                        *********************	13:::33	13--31	>>C17974470.Lu0910.pre-miRNA:502.miRNA:2790	ugacuau--aagugaguuuau
                       *********************	12:::32	12--30	>>C17974470.Lu0910.pre-miRNA:502.miRNA:2791	uugacuau--aagugaguuua
              *********************	3:::23	3--21	>>C17974470.Lu0910.pre-miRNA:502.miRNA:2792	aggucuauguugacuau--aa
                  *********************	7:::27	7--25	>>C17974470.Lu0910.pre-miRNA:502.miRNA:2793	cuauguugacuau--aaguga
                 *********************	6:::26	6--24	>>C17974470.Lu0910.pre-miRNA:502.miRNA:2794	ucuauguugacuau--aagug
                *********************	5:::25	5--23	>>C17974470.Lu0910.pre-miRNA:502.miRNA:2795	gucuauguugacuau--aagu
>>C17974470.Lu0910.pre-miRNA:502
	cuggucguuccccaguggaggaggaaaugaaaaaccucccuccaucugaggucuauguugacuauaagugaguuuaucaaucgcaaaguuagcugagucuuguuugcuagccuugauuuuauucuuacuuuguuuaucaacauauuucuuauaugggucuuggucac
	.((..((...((((.(((((((((..........))))).))))..(((((..((((((((....(((((((..((..(((((....((((((............))))))..))))).))..)))))))......))))))))..)))))..))))...))..)).

###########################################################################################################################

>C17974470.512.0	is_MIRNA
	VAL:	131.06	MeanVal:	2361.125166	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accucccuccaucugaggucuauguugacuau--aagugaguuuaucaaucgcaaaguuagc
            +++----+++++-+++++--++++++++----||+++++++--++--+++++----++++++
            +++----+++++-+++++--++++++++------+++++++--++-|+++++--||++++++
    REV:    ugguucuggguauauucuuuauacaacuauuuguuucauucuuauu-uuaguuc--cgaucg
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17974470.Lu0910.pre-miRNA:503.miRNA:2796	aucugaggucuauguugacua
                       *********************	12:::32	12--32	>>C17974470.Lu0910.pre-miRNA:503.miRNA:2797	ucugaggucuauguugacuau
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17974470.Lu0910.pre-miRNA:503.miRNA:2798	caucugaggucuauguugacu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17974470.Lu0910.pre-miRNA:503.miRNA:2799	ccaucugaggucuauguugac
                                     *********************	26:::46	26--44	>>C17974470.Lu0910.pre-miRNA:503.miRNA:2800	ugacuau--aagugaguuuau
                                    *********************	25:::45	25--43	>>C17974470.Lu0910.pre-miRNA:503.miRNA:2801	uugacuau--aagugaguuua
>>C17974470.Lu0910.pre-miRNA:503
	aaccucccuccaucugaggucuauguugacuauaagugaguuuaucaaucgcaaaguuagcugagucuuguuugcuagccuugauuuuauucuuacuuuguuuaucaacauauuucuuauaugggucuugguc
	.(((....(((((.(((((..((((((((....(((((((..((..(((((....((((((............))))))..))))).))..)))))))......))))))))..))))).)))))....))).

###########################################################################################################################

>C17975554.43.0	is_MIRNA
	VAL:	1.28	MeanVal:	13.477662	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaccuuugauuauguaguuggauucugaguuuugc-----agca-gaggaaacucaugcugu-gauu-uaauguugug-uuugucucuu
            +++++++++++++--------++--+++-++++++++---|||||++++|+++++--+++++++++-|++++|+++++--+++|++++--++++
            +++++++++++++--------++--+++-++++++++--------++++-+++++--+++++++++--++++-+++++||+++-++++--++++
    REV:    uuauauuggaaacauuuccuccagucugugguuuagaucccccccucguacuucuaagggugcgaccuuugauguuac--cacugaaccaagga
              *********************	3:::23	3--23	>>C17975554.Lu0910.pre-miRNA:504.miRNA:2802	uaugaccuuugauuauguagu
             *********************	2:::22	2--22	>>C17975554.Lu0910.pre-miRNA:504.miRNA:2803	guaugaccuuugauuauguag
               *********************	4:::24	4--24	>>C17975554.Lu0910.pre-miRNA:504.miRNA:2804	augaccuuugauuauguaguu
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17975554.Lu0910.pre-miRNA:504.miRNA:2805	accuuugauuauguaguugga
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17975554.Lu0910.pre-miRNA:504.miRNA:2806	cuuugauuauguaguuggauu
                     *********************	10:::30	10--30	>>C17975554.Lu0910.pre-miRNA:504.miRNA:2807	uuugauuauguaguuggauuc
>>C17975554.Lu0910.pre-miRNA:504
	caguaugaccuuugauuauguaguuggauucugaguuuugcagcagaggaaacucaugcugugauuuaauguuguguuugucucuuuuucucgcugguaacuaucucuauucaugacaaagacgugagguuuggaagccaggcagacccagauuuauacuggguugaaaacuguacuguugauagaaccuuguuuggagucuuugugcuaggggaguaguggcgagauaaauggcaguaaugauuacuaaagccagauuuugauuauacuugguuuuagcgcaguuaaaaaggaacaaggacaucaguuugguuggauguucuuccauuuuugcucauauuaaauaacuguuguuugcaggaaccaagucaccauuguaguuuccagcgugggaaucuucaugcucccccccuagauuuggugucugaccuccuuuacaaagguuauauuc
	.(((((((((((((........((..(((.((((((((...(((((((((..(((((((((.(((((((((..(((((((..((((..(((((((....((((.((((.......((((((((..(((((((...(((...((((((((((.......))))))......))))...)))....))))))).......))))))))......))))))))))))))).(((..(((((........((((((((((.............))))))))))...(((.((((.(((...((((((((..........))))))))))).)))).)))...........)))))..)))..))))..)))).)))))))).))))..)))))))))..))))).))))........)))))))).)))..))........))))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17980586.170.2	is_MIRNA
	VAL:	3.59	MeanVal:	50.5482558333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguguaauugcaccauaccuagguu-cucguguauaguugaacugcaucauuccaagcuguagggugaauagugaagag-ugcauggugg
            +++++--++-++++++--++-++++|++++++++++--------++--++++-----+++++--++--++++++-----|++-++++-++
            +++++--++-++++++-|++-++++-++++++++++--------++-|++++--|||+++++-|++||++++++------++-++++-++
    REV:    cuacgaaaaggugguac-gagcuaaggagcacauguaaucauaucgc-guaaaa---gauaua-cg--uaucacgguguaacauaccccc
                                             *********************	34:::54	33--53	>>C17980586.Lu0910.pre-miRNA:505.miRNA:2808	auaguugaacugcaucauucc
                                            *********************	33:::53	32--52	>>C17980586.Lu0910.pre-miRNA:505.miRNA:2809	uauaguugaacugcaucauuc
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>C17980586.Lu0910.pre-miRNA:505.miRNA:2810	acugcaucauuccaagcugua
                                              *********************	35:::55	34--54	>>C17980586.Lu0910.pre-miRNA:505.miRNA:2811	uaguugaacugcaucauucca
                                               *********************	36:::56	35--55	>>C17980586.Lu0910.pre-miRNA:505.miRNA:2812	aguugaacugcaucauuccaa
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>C17980586.Lu0910.pre-miRNA:505.miRNA:2813	aacugcaucauuccaagcugu
>>C17980586.Lu0910.pre-miRNA:505
	cugcaguauaccaaggugcauaguucauagugcauguugaaaaugcaaaauaccacgauacauaauguauaguagaagugcauaguaccaagguucuaggugcauggugcacagugguagugcaucguacuaaggugaaguaugcaagcugcaugguguaauugcaccauaccuagguucucguguauaguugaacugcaucauuccaagcuguagggugaauagugaagagugcaugguggaagucccccauacaauguggcacuaugcauauagaaaaugcgcuauacuaauguacacgaggaaucgagcaugguggaaaagcaucu
	.((((((..((....))(((((.((((((((((.........(((((...((((((.((((.....)))).......((((((.(((((.((...)).)))))...)))))).)))))).))))).)))))...))))).)))))..)))))).(((((..((.((((((..((.((((((((((((((........((..((((.....(((((..((..((((((.....((.((((.((....)).)))).))......)))))))).)))))..)))).))........)))))))))).)))).)).)))))).))..))))).

###########################################################################################################################

>C17980586.76.0	is_MIRNA
	VAL:	1.20	MeanVal:	4.788407	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaccaugguucacucaacauag-uugaacugcaguauaccaaggugcauaguucaua-gugcauguuga
            ++++++++---+++++--+++--|+++--+++++++-------+++++--++++++--|+++++++--++
            ++++++++|||+++++--+++---+++--+++++++-------+++++||++++++---+++++++-|++
    REV:    ggugguac---gugagaagugauaagugggaugucgaaccuuacuacg--ucaaguugauaugugcu-cu
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>C17980586.Lu0910.pre-miRNA:506.miRNA:2814	uaccaaggugcauaguucaua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>C17980586.Lu0910.pre-miRNA:506.miRNA:2815	auaccaaggugcauaguucau
                                             *********************	34:::54	33--53	>>C17980586.Lu0910.pre-miRNA:506.miRNA:2816	aguauaccaaggugcauaguu
                                               *********************	36:::56	35--55	>>C17980586.Lu0910.pre-miRNA:506.miRNA:2817	uauaccaaggugcauaguuca
>>C17980586.Lu0910.pre-miRNA:506
	gcacauugaauggugcaugugggaagugcauuguaccaagugcauggugcaagguagaagugcaccuuaccaugguucacucaacauaguugaacugcaguauaccaaggugcauaguucauagugcauguugaaaaugcaaaauaccacgauacauaauguauaguagaagugcauaguaccaagguucuaggugcauggugcacagugguagugcaucguacuaaggugaaguaugcaagcugcaugguguaauugcaccauaccuagguucucguguauaguugaacugcaucauuccaagcuguagggugaauagugaagagugcaugguggaagucccccauacaauguggcacuaugcauauagaaaaugcgcuauacuaauguacacgaggaaucgagcauggugg
	.(((((((.((((.......((((.(((((((.((((...(((.....))).))))..))))))).((((((((...(((((..(((..(((..(((((((.......(((((..((((((..(((((((..((..(((((...((((((.((((.....)))).......((((((.(((((.((...)).)))))...)))))).)))))).)))))...(((.(((((....((((.....))))(((((....))))).))))).))))).)))))))...))))))))))).......)))))))..)))...)))..)))))))))))))...)))))))).))))))).((((((((.(((((........)))))..........(((....))).)))))))).

###########################################################################################################################

>C17980586.87.0	is_MIRNA
	VAL:	1.20	MeanVal:	4.788407	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaccaugguucacucaacauag-uugaacugcaguauaccaaggugcauaguucaua-gugcauguuga
            ++++++++---+++++--+++--|+++--+++++++-------+++++--++++++--|+++++++--++
            ++++++++|||+++++--+++---+++--+++++++-------+++++||++++++---+++++++-|++
    REV:    ggugguac---gugagaagugauaagugggaugucgaaccuuacuacg--ucaaguugauaugugcu-cu
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>C17980586.Lu0910.pre-miRNA:507.miRNA:2818	uaccaaggugcauaguucaua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>C17980586.Lu0910.pre-miRNA:507.miRNA:2819	auaccaaggugcauaguucau
                                             *********************	34:::54	33--53	>>C17980586.Lu0910.pre-miRNA:507.miRNA:2820	aguauaccaaggugcauaguu
                                               *********************	36:::56	35--55	>>C17980586.Lu0910.pre-miRNA:507.miRNA:2821	uauaccaaggugcauaguuca
>>C17980586.Lu0910.pre-miRNA:507
	ggugcaugugggaagugcauuguaccaagugcauggugcaagguagaagugcaccuuaccaugguucacucaacauaguugaacugcaguauaccaaggugcauaguucauagugcauguugaaaaugcaaaauaccacgauacauaauguauaguagaagugcauaguaccaagguucuaggugcauggugcacagugguagugcaucguacuaaggugaaguaugcaagcugcaugguguaauugcaccauaccuagguucucguguauaguugaacugcaucauuccaagcuguagggugaauagugaagagugcaugguggaagucccccauacaauguggcacuaugcauauagaaaaugcgcuauacuaauguacacgaggaaucgagcaugguggaaaagcaucu
	(((((.((((((..(((((((.((((...(((.....))).))))..))))))).((((((((...(((((..(((..(((..(((((((.......(((((..((((((..(((((((..((..(((((...((((((.((((.....)))).......((((((.(((((.((...)).)))))...)))))).)))))).)))))...(((.(((((....((((.....))))(((((....))))).))))).))))).)))))))...))))))))))).......)))))))..)))...)))..)))))))))))))......))))))........((((((((.(((((........)))))..........(((....))).)))))))).....))))).

###########################################################################################################################

>C17980586.92.0	is_MIRNA
	VAL:	1.20	MeanVal:	4.788407	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaccaugguucacucaacauag-uugaacugcaguauaccaaggugcauaguucaua-gugcauguuga
            ++++++++---+++++--+++--|+++--+++++++-------+++++--++++++--|+++++++--++
            ++++++++|||+++++--+++---+++--+++++++-------+++++||++++++---+++++++-|++
    REV:    ggugguac---gugagaagugauaagugggaugucgaaccuuacuacg--ucaaguugauaugugcu-cu
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>C17980586.Lu0910.pre-miRNA:508.miRNA:2822	uaccaaggugcauaguucaua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>C17980586.Lu0910.pre-miRNA:508.miRNA:2823	auaccaaggugcauaguucau
                                             *********************	34:::54	33--53	>>C17980586.Lu0910.pre-miRNA:508.miRNA:2824	aguauaccaaggugcauaguu
                                               *********************	36:::56	35--55	>>C17980586.Lu0910.pre-miRNA:508.miRNA:2825	uauaccaaggugcauaguuca
>>C17980586.Lu0910.pre-miRNA:508
	augugggaagugcauuguaccaagugcauggugcaagguagaagugcaccuuaccaugguucacucaacauaguugaacugcaguauaccaaggugcauaguucauagugcauguugaaaaugcaaaauaccacgauacauaauguauaguagaagugcauaguaccaagguucuaggugcauggugcacagugguagugcaucguacuaaggugaaguaugcaagcugcaugguguaauugcaccauaccuagguucucguguauaguugaacugcaucauuccaagcuguagggugaauagugaagagugcaugguggaagucccccauacaauguggcacuaugcauauagaaaaugcgcuauacuaauguacacgaggaaucgagcaugguggaaaagcauc
	.((((((..(((((((.((((...(((.....))).))))..))))))).((((((((...(((((..(((..(((..(((((((.......(((((..((((((..(((((((..((..(((((...((((((.((((.....)))).......((((((.(((((.((...)).)))))...)))))).)))))).)))))...(((.(((((....((((.....))))(((((....))))).))))).))))).)))))))...))))))))))).......)))))))..)))...)))..)))))))))))))......))))))..((((..((((((((.(((((........)))))..........(((....))).)))))))).....)))).

###########################################################################################################################

>C17988750.160.0	is_MIRNA
	VAL:	64.25	MeanVal:	1095.01229166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagaaagaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            +++++--++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            +++++--++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    acuuugacucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                           *********************	16:::36	16--35	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:509.miRNA:2826	cuca-auuagugaucuaccaa
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:509.miRNA:2827	acuca-auuagugaucuacca
                                *********************	21:::41	20--40	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:509.miRNA:2828	auuagugaucuaccaagggaa
                            *********************	17:::37	17--36	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:509.miRNA:2829	uca-auuagugaucuaccaag
                       *********************	12:::32	12--31	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:509.miRNA:2830	ucgacuca-auuagugaucua
                                 *********************	22:::42	21--41	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:509.miRNA:2831	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:509
	gaacaauugucaucuuuggcaaacuuuccuaguugagauuacccauuuuuggauucaaaauguaacugaaaaauuaugaaucuaaaggugugaaaugaauuuuauucauauaauacaccuaacacauuugcuuauauaaaccaacuuucauaagcauaucacauauguacaauucaaaguuuugaaguagagaacaaaacuugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaauucau
	(((...((((((....))))))...))).....((((.((..(((((((((.............(((..((((((.(((((....(((((((..((((((...))))))....)))))))...((((.(((((((..((......))..)))))))........))))...))))).))))))..))).............(((((..((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...))))))..))))).....)))))))))..)).)))).

###########################################################################################################################

>C17988750.160.2	is_MIRNA
	VAL:	64.25	MeanVal:	1095.01229166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagaaagaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            +++++--++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            +++++--++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    acuuugacucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                           *********************	16:::36	16--35	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:510.miRNA:2832	cuca-auuagugaucuaccaa
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:510.miRNA:2833	acuca-auuagugaucuacca
                                *********************	21:::41	20--40	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:510.miRNA:2834	auuagugaucuaccaagggaa
                            *********************	17:::37	17--36	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:510.miRNA:2835	uca-auuagugaucuaccaag
                       *********************	12:::32	12--31	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:510.miRNA:2836	ucgacuca-auuagugaucua
                                 *********************	22:::42	21--41	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:510.miRNA:2837	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:510
	gaacaauugucaucuuuggcaaacuuuccuaguugagauuacccauuuuuggauucaaaauguaacugaaaaauuaugaaucuaaaggugugaaaugaauuuuauucauauaauacaccuaacacauuugcuuauauaaaccaacuuucauaagcauaucacauauguacaauucaaaguuuugaaguagagaacaaaacuugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaauucau
	......((((((....))))))...........((((.((..(((((((((.............(((..((((((.(((((....(((((((..((((((...))))))....)))))))...((((.(((((((..((......))..)))))))........))))...))))).))))))..))).............(((((..((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...))))))..))))).....)))))))))..)).)))).

###########################################################################################################################

>C17988750.165.0	is_MIRNA
	VAL:	64.25	MeanVal:	1095.01229166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagaaagaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            +++++--++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            +++++--++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    acuuugacucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                           *********************	16:::36	16--35	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:511.miRNA:2838	cuca-auuagugaucuaccaa
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:511.miRNA:2839	acuca-auuagugaucuacca
                                *********************	21:::41	20--40	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:511.miRNA:2840	auuagugaucuaccaagggaa
                            *********************	17:::37	17--36	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:511.miRNA:2841	uca-auuagugaucuaccaag
                       *********************	12:::32	12--31	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:511.miRNA:2842	ucgacuca-auuagugaucua
                                 *********************	22:::42	21--41	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:511.miRNA:2843	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:511
	auugucaucuuuggcaaacuuuccuaguugagauuacccauuuuuggauucaaaauguaacugaaaaauuaugaaucuaaaggugugaaaugaauuuuauucauauaauacaccuaacacauuugcuuauauaaaccaacuuucauaagcauaucacauauguacaauucaaaguuuugaaguagagaacaaaacuugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaauucau
	.((((((....))))))...........((((.((..(((((((((.............(((..((((((.(((((....(((((((..((((((...))))))....)))))))...((((.(((((((..((......))..)))))))........))))...))))).))))))..))).............(((((..((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...))))))..))))).....)))))))))..)).)))).

###########################################################################################################################

>C17988750.192.0	is_MIRNA
	VAL:	64.25	MeanVal:	1095.01229166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagaaagaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            +++++--++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            +++++--++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    acuuugacucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                           *********************	16:::36	16--35	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:512.miRNA:2844	cuca-auuagugaucuaccaa
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:512.miRNA:2845	acuca-auuagugaucuacca
                                *********************	21:::41	20--40	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:512.miRNA:2846	auuagugaucuaccaagggaa
                            *********************	17:::37	17--36	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:512.miRNA:2847	uca-auuagugaucuaccaag
                       *********************	12:::32	12--31	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:512.miRNA:2848	ucgacuca-auuagugaucua
                                 *********************	22:::42	21--41	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:512.miRNA:2849	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:512
	uugagauuacccauuuuuggauucaaaauguaacugaaaaauuaugaaucuaaaggugugaaaugaauuuuauucauauaauacaccuaacacauuugcuuauauaaaccaacuuucauaagcauaucacauauguacaauucaaaguuuugaaguagagaacaaaacuugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaauucau
	.((((.((..(((((((((.............(((..((((((.(((((....(((((((..((((((...))))))....)))))))...((((.(((((((..((......))..)))))))........))))...))))).))))))..))).............(((((..((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...))))))..))))).....)))))))))..)).)))).

###########################################################################################################################

>C17988750.201.0	is_MIRNA
	VAL:	64.25	MeanVal:	1095.01229166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagaaagaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            +++++--++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            +++++--++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    acuuugacucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                           *********************	16:::36	16--35	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:513.miRNA:2850	cuca-auuagugaucuaccaa
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:513.miRNA:2851	acuca-auuagugaucuacca
                                *********************	21:::41	20--40	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:513.miRNA:2852	auuagugaucuaccaagggaa
                            *********************	17:::37	17--36	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:513.miRNA:2853	uca-auuagugaucuaccaag
                       *********************	12:::32	12--31	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:513.miRNA:2854	ucgacuca-auuagugaucua
                                 *********************	22:::42	21--41	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:513.miRNA:2855	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:513
	cccauuuuuggauucaaaauguaacugaaaaauuaugaaucuaaaggugugaaaugaauuuuauucauauaauacaccuaacacauuugcuuauauaaaccaacuuucauaagcauaucacauauguacaauucaaaguuuugaaguagagaacaaaacuugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagaugga
	.(((((((((.............(((..((((((.(((((....(((((((..((((((...))))))....)))))))...((((.(((((((..((......))..)))))))........))))...))))).))))))..))).............(((((..((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...))))))..))))).....))))))))).

###########################################################################################################################

>C17988750.201.1	is_MIRNA
	VAL:	177.56	MeanVal:	3025.935375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            ++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            ++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    cucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:514.miRNA:2856	cuca-auuagugaucuaccaa
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:514.miRNA:2857	acuca-auuagugaucuacca
                         *********************	14:::34	13--33	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:514.miRNA:2858	auuagugaucuaccaagggaa
                     *********************	10:::30	10--29	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:514.miRNA:2859	uca-auuagugaucuaccaag
                *********************	5:::25	5--24	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:514.miRNA:2860	ucgacuca-auuagugaucua
                          *********************	15:::35	14--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:514.miRNA:2861	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:514
	cccauuuuuggauucaaaauguaacugaaaaauuaugaaucuaaaggugugaaaugaauuuuauucauauaauacaccuaacacauuugcuuauauaaaccaacuuucauaagcauaucacauauguacaauucaaaguuuugaaguagagaacaaaacuugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagaugga
	.(((((((((((((((.(((...........))).))))))...(((((((..((((((...))))))....)))))))........(((((((..((......))..)))))))......(((((.((..(((.((((((((..........)))))))))))...((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...)))))).))..)))))..))))))))).

###########################################################################################################################

>C17988750.208.0	is_MIRNA
	VAL:	64.25	MeanVal:	1095.01229166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagaaagaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            +++++--++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            +++++--++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    acuuugacucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                           *********************	16:::36	16--35	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:515.miRNA:2862	cuca-auuagugaucuaccaa
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:515.miRNA:2863	acuca-auuagugaucuacca
                                *********************	21:::41	20--40	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:515.miRNA:2864	auuagugaucuaccaagggaa
                            *********************	17:::37	17--36	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:515.miRNA:2865	uca-auuagugaucuaccaag
                       *********************	12:::32	12--31	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:515.miRNA:2866	ucgacuca-auuagugaucua
                                 *********************	22:::42	21--41	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:515.miRNA:2867	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:515
	uuggauucaaaauguaacugaaaaauuaugaaucuaaaggugugaaaugaauuuuauucauauaauacaccuaacacauuugcuuauauaaaccaacuuucauaagcauaucacauauguacaauucaaaguuuugaaguagagaacaaaacuugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaauucau
	.(((((((........(((..((((((.(((((....(((((((..((((((...))))))....)))))))...((((.(((((((..((......))..)))))))........))))...))))).))))))..))).............(((((..((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...))))))..)))))................))))))).

###########################################################################################################################

>C17988750.212.0	is_MIRNA
	VAL:	177.56	MeanVal:	3025.935375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            ++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            ++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    cucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:516.miRNA:2868	cuca-auuagugaucuaccaa
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:516.miRNA:2869	acuca-auuagugaucuacca
                         *********************	14:::34	13--33	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:516.miRNA:2870	auuagugaucuaccaagggaa
                     *********************	10:::30	10--29	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:516.miRNA:2871	uca-auuagugaucuaccaag
                *********************	5:::25	5--24	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:516.miRNA:2872	ucgacuca-auuagugaucua
                          *********************	15:::35	14--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:516.miRNA:2873	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:516
	auucaaaauguaacugaaaaauuaugaaucuaaaggugugaaaugaauuuuauucauauaauacaccuaacacauuugcuuauauaaaccaacuuucauaagcauaucacauauguacaauucaaaguuuugaaguagagaacaaaacuugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaauucauaauc
	.((((.........))))..(((((((((((..(((((((..((((((...))))))....)))))))..((..((((.((((((((((....((((....((((((...))))))........((((((((..........))))))))))))..((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...)))))).)))).))))))))))..))..))).)))))))).

###########################################################################################################################

>C17988750.212.1	is_MIRNA
	VAL:	177.56	MeanVal:	3025.935375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            ++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            ++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    cucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:517.miRNA:2874	cuca-auuagugaucuaccaa
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:517.miRNA:2875	acuca-auuagugaucuacca
                         *********************	14:::34	13--33	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:517.miRNA:2876	auuagugaucuaccaagggaa
                     *********************	10:::30	10--29	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:517.miRNA:2877	uca-auuagugaucuaccaag
                *********************	5:::25	5--24	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:517.miRNA:2878	ucgacuca-auuagugaucua
                          *********************	15:::35	14--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:517.miRNA:2879	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:517
	auucaaaauguaacugaaaaauuaugaaucuaaaggugugaaaugaauuuuauucauauaauacaccuaacacauuugcuuauauaaaccaacuuucauaagcauaucacauauguacaauucaaaguuuugaaguagagaacaaaacuugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaauucauaauc
	.((((.........))))..(((((((((((..(((((((..((((((...))))))....)))))))..((..((((.((((((((((............((((((...))))))....(((.((((((((..........)))))))))))...((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...)))))).)))).))))))))))..))..))).)))))))).

###########################################################################################################################

>C17988750.212.2	is_MIRNA
	VAL:	177.56	MeanVal:	3025.935375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            ++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            ++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    cucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2880	cuca-auuagugaucuaccaa
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2881	acuca-auuagugaucuacca
                         *********************	14:::34	13--33	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2882	auuagugaucuaccaagggaa
                     *********************	10:::30	10--29	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2883	uca-auuagugaucuaccaag
                *********************	5:::25	5--24	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2884	ucgacuca-auuagugaucua
                          *********************	15:::35	14--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2885	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:518
	auucaaaauguaacugaaaaauuaugaaucuaaaggugugaaaugaauuuuauucauauaauacaccuaacacauuugcuuauauaaaccaacuuucauaagcauaucacauauguacaauucaaaguuuugaaguagagaacaaaacuugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaauucauaauc
	....................(((((((((((..(((((((..((((((...))))))....)))))))..((..((((.((((((((((....((((....((((((...))))))........((((((((..........))))))))))))..((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...)))))).)))).))))))))))..))..))).)))))))).

###########################################################################################################################

>C17988750.231.0	is_MIRNA
	VAL:	177.56	MeanVal:	3025.935375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            ++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            ++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    cucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:519.miRNA:2886	cuca-auuagugaucuaccaa
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:519.miRNA:2887	acuca-auuagugaucuacca
                         *********************	14:::34	13--33	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:519.miRNA:2888	auuagugaucuaccaagggaa
                     *********************	10:::30	10--29	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:519.miRNA:2889	uca-auuagugaucuaccaag
                *********************	5:::25	5--24	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:519.miRNA:2890	ucgacuca-auuagugaucua
                          *********************	15:::35	14--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:519.miRNA:2891	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:519
	aauuaugaaucuaaaggugugaaaugaauuuuauucauauaauacaccuaacacauuugcuuauauaaaccaacuuucauaagcauaucacauauguacaauucaaaguuuugaaguagagaacaaaacuugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaauucauaauc
	.(((((((((((..(((((((..((((((...))))))....)))))))..((..((((.((((((((((....((((....((((((...))))))........((((((((..........))))))))))))..((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...)))))).)))).))))))))))..))..))).)))))))).

###########################################################################################################################

>C17988750.231.1	is_MIRNA
	VAL:	177.56	MeanVal:	3025.935375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            ++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            ++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    cucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:520.miRNA:2892	cuca-auuagugaucuaccaa
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:520.miRNA:2893	acuca-auuagugaucuacca
                         *********************	14:::34	13--33	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:520.miRNA:2894	auuagugaucuaccaagggaa
                     *********************	10:::30	10--29	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:520.miRNA:2895	uca-auuagugaucuaccaag
                *********************	5:::25	5--24	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:520.miRNA:2896	ucgacuca-auuagugaucua
                          *********************	15:::35	14--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:520.miRNA:2897	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:520
	aauuaugaaucuaaaggugugaaaugaauuuuauucauauaauacaccuaacacauuugcuuauauaaaccaacuuucauaagcauaucacauauguacaauucaaaguuuugaaguagagaacaaaacuugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaauucauaauc
	.(((((((((((..(((((((..((((((...))))))....)))))))..((..((((.((((((((((............((((((...))))))....(((.((((((((..........)))))))))))...((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...)))))).)))).))))))))))..))..))).)))))))).

###########################################################################################################################

>C17988750.239.0	is_MIRNA
	VAL:	177.56	MeanVal:	3025.935375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            ++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            ++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    cucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:521.miRNA:2898	cuca-auuagugaucuaccaa
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:521.miRNA:2899	acuca-auuagugaucuacca
                         *********************	14:::34	13--33	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:521.miRNA:2900	auuagugaucuaccaagggaa
                     *********************	10:::30	10--29	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:521.miRNA:2901	uca-auuagugaucuaccaag
                *********************	5:::25	5--24	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:521.miRNA:2902	ucgacuca-auuagugaucua
                          *********************	15:::35	14--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:521.miRNA:2903	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:521
	aucuaaaggugugaaaugaauuuuauucauauaauacaccuaacacauuugcuuauauaaaccaacuuucauaagcauaucacauauguacaauucaaaguuuugaaguagagaacaaaacuugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaa
	.(((..(((((((..((((((...))))))....)))))))..((..((((.((((((((((....((((....((((((...))))))........((((((((..........))))))))))))..((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...)))))).)))).))))))))))..))..))).

###########################################################################################################################

>C17988750.239.1	is_MIRNA
	VAL:	177.56	MeanVal:	3025.935375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            ++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            ++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    cucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:522.miRNA:2904	cuca-auuagugaucuaccaa
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:522.miRNA:2905	acuca-auuagugaucuacca
                         *********************	14:::34	13--33	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:522.miRNA:2906	auuagugaucuaccaagggaa
                     *********************	10:::30	10--29	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:522.miRNA:2907	uca-auuagugaucuaccaag
                *********************	5:::25	5--24	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:522.miRNA:2908	ucgacuca-auuagugaucua
                          *********************	15:::35	14--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:522.miRNA:2909	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:522
	aucuaaaggugugaaaugaauuuuauucauauaauacaccuaacacauuugcuuauauaaaccaacuuucauaagcauaucacauauguacaauucaaaguuuugaaguagagaacaaaacuugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaa
	.(((..(((((((..((((((...))))))....)))))))..((..((((.((((((((((............((((((...))))))....(((.((((((((..........)))))))))))...((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...)))))).)))).))))))))))..))..))).

###########################################################################################################################

>C17988750.244.0	is_MIRNA
	VAL:	177.56	MeanVal:	3025.935375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            ++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            ++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    cucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:523.miRNA:2910	cuca-auuagugaucuaccaa
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:523.miRNA:2911	acuca-auuagugaucuacca
                         *********************	14:::34	13--33	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:523.miRNA:2912	auuagugaucuaccaagggaa
                     *********************	10:::30	10--29	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:523.miRNA:2913	uca-auuagugaucuaccaag
                *********************	5:::25	5--24	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:523.miRNA:2914	ucgacuca-auuagugaucua
                          *********************	15:::35	14--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:523.miRNA:2915	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:523
	aaggugugaaaugaauuuuauucauauaauacaccuaacacauuugcuuauauaaaccaacuuucauaagcauaucacauauguacaauucaaaguuuugaaguagagaacaaaacuugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaauucaua
	.(((((((..((((((...))))))....)))))))........(((((((..((......))..)))))))......(((((.((..(((.((((((((..........)))))))))))...((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...)))))).))..))))).......(((((....))))).

###########################################################################################################################

>C17988750.253.0	is_MIRNA
	VAL:	177.56	MeanVal:	3025.935375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            ++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            ++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    cucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:524.miRNA:2916	cuca-auuagugaucuaccaa
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:524.miRNA:2917	acuca-auuagugaucuacca
                         *********************	14:::34	13--33	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:524.miRNA:2918	auuagugaucuaccaagggaa
                     *********************	10:::30	10--29	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:524.miRNA:2919	uca-auuagugaucuaccaag
                *********************	5:::25	5--24	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:524.miRNA:2920	ucgacuca-auuagugaucua
                          *********************	15:::35	14--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:524.miRNA:2921	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:524
	aaugaauuuuauucauauaauacaccuaacacauuugcuuauauaaaccaacuuucauaagcauaucacauauguacaauucaaaguuuugaaguagagaacaaaacuugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaauucaua
	.(((((((((.(((((...................(((((((..((......))..)))))))......(((((.((..(((.((((((((..........)))))))))))...((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...)))))).))..))))).......)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17988750.276.0	is_MIRNA
	VAL:	177.56	MeanVal:	3025.935375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            ++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            ++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    cucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:525.miRNA:2922	cuca-auuagugaucuaccaa
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:525.miRNA:2923	acuca-auuagugaucuacca
                         *********************	14:::34	13--33	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:525.miRNA:2924	auuagugaucuaccaagggaa
                     *********************	10:::30	10--29	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:525.miRNA:2925	uca-auuagugaucuaccaag
                *********************	5:::25	5--24	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:525.miRNA:2926	ucgacuca-auuagugaucua
                          *********************	15:::35	14--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:525.miRNA:2927	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:525
	accuaacacauuugcuuauauaaaccaacuuucauaagcauaucacauauguacaauucaaaguuuugaaguagagaacaaaacuugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggagga
	.(((....(((((((((((..((......))..)))))).......(((((.((..(((.((((((((..........)))))))))))...((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...)))))).))..))))).....))))).))).

###########################################################################################################################

>C17988750.287.0	is_MIRNA
	VAL:	177.56	MeanVal:	3025.935375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            ++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            ++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    cucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:526.miRNA:2928	cuca-auuagugaucuaccaa
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:526.miRNA:2929	acuca-auuagugaucuacca
                         *********************	14:::34	13--33	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:526.miRNA:2930	auuagugaucuaccaagggaa
                     *********************	10:::30	10--29	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:526.miRNA:2931	uca-auuagugaucuaccaag
                *********************	5:::25	5--24	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:526.miRNA:2932	ucgacuca-auuagugaucua
                          *********************	15:::35	14--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:526.miRNA:2933	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:526
	uugcuuauauaaaccaacuuucauaagcauaucacauauguacaauucaaaguuuugaaguagagaacaaaacuugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaauucaua
	.(((((((..((......))..)))))))......(((((.((..(((.((((((((..........)))))))))))...((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...)))))).))..))))).......(((((....))))).

###########################################################################################################################

>C17988750.303.0	is_MIRNA
	VAL:	72.28	MeanVal:	1231.71202083333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaagaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            ++++--++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            ++++--++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    cuuugacucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:527.miRNA:2934	cuca-auuagugaucuaccaa
                         *********************	14:::34	14--33	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:527.miRNA:2935	acuca-auuagugaucuacca
                               *********************	20:::40	19--39	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:527.miRNA:2936	auuagugaucuaccaagggaa
                           *********************	16:::36	16--35	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:527.miRNA:2937	uca-auuagugaucuaccaag
                      *********************	11:::31	11--30	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:527.miRNA:2938	ucgacuca-auuagugaucua
                                *********************	21:::41	20--40	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:527.miRNA:2939	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:527
	acuuucauaagcauaucacauauguacaauucaaaguuuugaaguagagaacaaaacuugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggagga
	.(((((((..((((((...))))))........((((((((..........))))))))((((..((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...))))))..))))...........))))))).

###########################################################################################################################

>C17988750.312.0	is_MIRNA
	VAL:	72.28	MeanVal:	1231.71202083333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaagaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            ++++--++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            ++++--++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    cuuugacucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:528.miRNA:2940	cuca-auuagugaucuaccaa
                         *********************	14:::34	14--33	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:528.miRNA:2941	acuca-auuagugaucuacca
                               *********************	20:::40	19--39	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:528.miRNA:2942	auuagugaucuaccaagggaa
                           *********************	16:::36	16--35	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:528.miRNA:2943	uca-auuagugaucuaccaag
                      *********************	11:::31	11--30	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:528.miRNA:2944	ucgacuca-auuagugaucua
                                *********************	21:::41	20--40	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:528.miRNA:2945	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:528
	agcauaucacauauguacaauucaaaguuuugaaguagagaacaaaacuugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaauucaua
	.((((((...))))))........((((((((..........))))))))((((..((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...))))))..))))...........(((((....))))).

###########################################################################################################################

>C17988750.312.1	is_MIRNA
	VAL:	72.28	MeanVal:	1231.71202083333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaagaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            ++++--++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            ++++--++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    cuuugacucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:529.miRNA:2946	cuca-auuagugaucuaccaa
                         *********************	14:::34	14--33	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:529.miRNA:2947	acuca-auuagugaucuacca
                               *********************	20:::40	19--39	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:529.miRNA:2948	auuagugaucuaccaagggaa
                           *********************	16:::36	16--35	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:529.miRNA:2949	uca-auuagugaucuaccaag
                      *********************	11:::31	11--30	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:529.miRNA:2950	ucgacuca-auuagugaucua
                                *********************	21:::41	20--40	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:529.miRNA:2951	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:529
	agcauaucacauauguacaauucaaaguuuugaaguagagaacaaaacuugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaauucaua
	.((((((...))))))..(((((.((((((((..........))))))))((((..((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...))))))..)))).................)))))....

###########################################################################################################################

>C17988750.321.0	is_MIRNA
	VAL:	177.56	MeanVal:	3025.935375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            ++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            ++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    cucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:530.miRNA:2952	cuca-auuagugaucuaccaa
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:530.miRNA:2953	acuca-auuagugaucuacca
                         *********************	14:::34	13--33	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:530.miRNA:2954	auuagugaucuaccaagggaa
                     *********************	10:::30	10--29	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:530.miRNA:2955	uca-auuagugaucuaccaag
                *********************	5:::25	5--24	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:530.miRNA:2956	ucgacuca-auuagugaucua
                          *********************	15:::35	14--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:530.miRNA:2957	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:530
	cauauguacaauucaaaguuuugaaguagagaacaaaacuugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaauucaua
	.(((((.((..(((.((((((((..........)))))))))))...((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...)))))).))..))))).......(((((....))))).

###########################################################################################################################

>C17988750.335.0	is_MIRNA
	VAL:	72.28	MeanVal:	1231.71202083333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaagaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            ++++--++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            ++++--++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    cuuugacucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:531.miRNA:2958	cuca-auuagugaucuaccaa
                         *********************	14:::34	14--33	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:531.miRNA:2959	acuca-auuagugaucuacca
                               *********************	20:::40	19--39	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:531.miRNA:2960	auuagugaucuaccaagggaa
                           *********************	16:::36	16--35	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:531.miRNA:2961	uca-auuagugaucuaccaag
                      *********************	11:::31	11--30	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:531.miRNA:2962	ucgacuca-auuagugaucua
                                *********************	21:::41	20--40	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:531.miRNA:2963	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:531
	aaaguuuugaaguagagaacaaaacuugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaauucaua
	.((((((((..........))))))))((((..((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...))))))..))))...........(((((....))))).

###########################################################################################################################

>C17988750.360.0	is_MIRNA
	VAL:	64.25	MeanVal:	1095.01229166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagaaagaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            +++++--++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            +++++--++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    acuuugacucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                           *********************	16:::36	16--35	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:532.miRNA:2964	cuca-auuagugaucuaccaa
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:532.miRNA:2965	acuca-auuagugaucuacca
                                *********************	21:::41	20--40	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:532.miRNA:2966	auuagugaucuaccaagggaa
                            *********************	17:::37	17--36	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:532.miRNA:2967	uca-auuagugaucuaccaag
                       *********************	12:::32	12--31	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:532.miRNA:2968	ucgacuca-auuagugaucua
                                 *********************	22:::42	21--41	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:532.miRNA:2969	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:532
	uugagaaagaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaauucaua
	.(((((..((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...))))))..)))))..........(((((....))))).

###########################################################################################################################

>C17988750.367.0	is_MIRNA
	VAL:	177.56	MeanVal:	3025.935375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguucgacuca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            ++++++---+++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            ++++++---+++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    cucaagguuagucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:533.miRNA:2970	cuca-auuagugaucuaccaa
                   *********************	8:::28	8--27	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:533.miRNA:2971	acuca-auuagugaucuacca
                         *********************	14:::34	13--33	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:533.miRNA:2972	auuagugaucuaccaagggaa
                     *********************	10:::30	10--29	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:533.miRNA:2973	uca-auuagugaucuaccaag
                *********************	5:::25	5--24	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:533.miRNA:2974	ucgacuca-auuagugaucua
                          *********************	15:::35	14--34	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:533.miRNA:2975	uuagugaucuaccaagggaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:533
	agaguucgacucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaauucaua
	.((((((...((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).)))...)))))).(((......)))....(((((....))))).

###########################################################################################################################

>C17988750.376.0	is_MIRNA
	VAL:	20.51	MeanVal:	312.096876666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uca-auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            +++|+++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            +++-+++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    agucuaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
                *********************	5:::25	4--24	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:534.miRNA:2976	auuagugaucuaccaagggaa
                 *********************	6:::26	5--25	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:534.miRNA:2977	uuagugaucuaccaagggaaa
               *********************	4:::24	4--23	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:534.miRNA:2978	-auuagugaucuaccaaggga
              *********************	3:::23	3--22	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:534.miRNA:2979	a-auuagugaucuaccaaggg
             *********************	2:::22	2--21	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:534.miRNA:2980	ca-auuagugaucuaccaagg
                  *********************	7:::27	6--26	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:534.miRNA:2981	uagugaucuaccaagggaaaa
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:534
	cucaauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaauucaua
	.((((((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).))))))))).))).((((((...))))))..........(((((....))))).

###########################################################################################################################

>C17988750.379.0	is_MIRNA
	VAL:	36.90	MeanVal:	311.502565	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuagugaucuaccaagggaaaagcaauu---auauc
            +++++++++-+++++--+++----++++-|||+++++
            +++++++++-+++++--+++--||++++----+++++
    REV:    uaaucacuaaauggucuucuaa--guuauaauuauag
             *********************	2:::22	2--22	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:535.miRNA:2982	uuagugaucuaccaagggaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:535.miRNA:2983	uagugaucuaccaagggaaaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:535.miRNA:2984	aucuaccaagggaaaagcaau
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:535.miRNA:2985	ucuaccaagggaaaagcaauu
>>C17988750.Lu0910.pre-miRNA:535
	aauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaauucauaauc
	.(((((((((.(((((..(((....((((.(((((....)))))....))))..)))..))))).)))))))))..((((((((.((...(((((.........))))).)).))).)))))

###########################################################################################################################

>C17989762.422.0	is_MIRNA
	VAL:	10.77	MeanVal:	155.029065333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuguaucacagucuguaaagguuucugauucaacuacuuaaccuuaauca
            +++-++++-++++++++------++-+++++++++++++++++++-++++
            +++|++++-++++++++||||||++|+++++++++++++++++++-++++
    REV:    aau-ugguaucagguau------ag-cuagguugaugaauuggaaauagu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:536.miRNA:2986	auucaacuacuuaaccuuaau
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:536.miRNA:2987	gauucaacuacuuaaccuuaa
                                         *********************	30:::50	30--50	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:536.miRNA:2988	ucaacuacuuaaccuuaauca
                                        *********************	29:::49	29--49	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:536.miRNA:2989	uucaacuacuuaaccuuaauc
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:536.miRNA:2990	cugauucaacuacuuaaccuu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:536.miRNA:2991	ucugauucaacuacuuaaccu
>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:536
	gccgacaaccacaccuccuucggauucucgcuuucacuuguaucacagucuguaaagguuucugauucaacuacuuaaccuuaaucacaaauugauaaagguuaaguaguuggaucgauauggacuaugguuaaacucauugguucggaaccgcucgauuuugauuugauuauuauuuguucaugcgggagggaaaaaggaaauggaaaugaaucaaaucaaucaaucaaucgguauugaauaaaguggggcauuauuaaaugagguggcggggcccacaccugggaaugga
	.(((....((.((((((.....((((((((((((...(((.((((.((((((((......((.(((((((((((((((((((.((((.....)))).))))))))))))))))))))))))))))).)))))))........((((((.((((...(((((((((((((((....(((.(((......))).))).......((....)).)))))))))))..))))...)))).))))))))))))))).))).......))))))..))..((((....))))..))).

###########################################################################################################################

>C17989762.429.1	is_MIRNA
	VAL:	10.77	MeanVal:	155.029065333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuguaucacagucuguaaagguuucugauucaacuacuuaaccuuaauca
            +++-++++-++++++++------++-+++++++++++++++++++-++++
            +++|++++-++++++++||||||++|+++++++++++++++++++-++++
    REV:    aau-ugguaucagguau------ag-cuagguugaugaauuggaaauagu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:537.miRNA:2992	auucaacuacuuaaccuuaau
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:537.miRNA:2993	gauucaacuacuuaaccuuaa
                                         *********************	30:::50	30--50	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:537.miRNA:2994	ucaacuacuuaaccuuaauca
                                        *********************	29:::49	29--49	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:537.miRNA:2995	uucaacuacuuaaccuuaauc
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:537.miRNA:2996	cugauucaacuacuuaaccuu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:537.miRNA:2997	ucugauucaacuacuuaaccu
>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:537
	accacaccuccuucggauucucgcuuucacuuguaucacagucuguaaagguuucugauucaacuacuuaaccuuaaucacaaauugauaaagguuaaguaguuggaucgauauggacuaugguuaaacucauugguucggaaccgcucgauuuugauuugauuauuauuuguucaugcgggagggaaaaaggaaauggaaaugaaucaaaucaaucaaucaaucgguauugaauaaaguggggcauuauuaaaugagguggcggggcccacaccugggaauggagaaaaucuaa
	.((.((((((.....((((((((((((...(((.((((.((((((((......((.(((((((((((((((((((.((((.....)))).))))))))))))))))))))))))))))).)))))))........((((((.((((...(((((((((((((((....(((.(((......))).))).......((....)).)))))))))))..))))...)))).))))))))))))))).))).......))))))..))..((((....))))..((((.....)))).

###########################################################################################################################

>C17989762.462.0	is_MIRNA
	VAL:	13.17	MeanVal:	189.539315	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucacagucuguaaagguuucugauucaacuacuuaaccuuaauca
            ++++-++++++++------++-+++++++++++++++++++-++++
            ++++-++++++++||||||++|+++++++++++++++++++-++++
    REV:    ugguaucagguau------ag-cuagguugaugaauuggaaauagu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:538.miRNA:2998	auucaacuacuuaaccuuaau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:538.miRNA:2999	gauucaacuacuuaaccuuaa
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:538.miRNA:3000	ucaacuacuuaaccuuaauca
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:538.miRNA:3001	uucaacuacuuaaccuuaauc
                                *********************	21:::41	21--41	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:538.miRNA:3002	cugauucaacuacuuaaccuu
                               *********************	20:::40	20--40	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:538.miRNA:3003	ucugauucaacuacuuaaccu
>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:538
	uaucacagucuguaaagguuucugauucaacuacuuaaccuuaaucacaaauugauaaagguuaaguaguuggaucgauauggacuaugguuaaacucauugguucggaaccgcucgauuuugauuugauuauuauuuguucaugcgggagggaaaaaggaaauggaaaugaaucaaaucaaucaaucaaucgguauugaauaaaguggggcauuauuaaaugagguggcggggcccacaccugggaauggagaaaaucuaa
	.((((.((((((((......((.(((((((((((((((((((.((((.....)))).))))))))))))))))))))))))))))).))))....((((...((((((.((((...(((((((((((((((....(((.(((......))).))).......((....)).)))))))))))..))))...)))).))))))...(((((((.(((((......)))))....)))).))).))))..((((.....)))).

###########################################################################################################################

>C17989762.462.1	is_MIRNA
	VAL:	14.26	MeanVal:	205.270552666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucacagucuguaaagguuucugauucaacuacuuaaccuuaauca
            ++++-++++--++------++-+++++++++++++++++++-++++
            ++++-++++--++||||||++|+++++++++++++++++++-++++
    REV:    ugguaucagguau------ag-cuagguugaugaauuggaaauagu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:539.miRNA:3004	auucaacuacuuaaccuuaau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:539.miRNA:3005	gauucaacuacuuaaccuuaa
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:539.miRNA:3006	ucaacuacuuaaccuuaauca
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:539.miRNA:3007	uucaacuacuuaaccuuaauc
                                *********************	21:::41	21--41	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:539.miRNA:3008	cugauucaacuacuuaaccuu
                               *********************	20:::40	20--40	>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:539.miRNA:3009	ucugauucaacuacuuaaccu
>>C17989762.Lu0910.pre-miRNA:539
	uaucacagucuguaaagguuucugauucaacuacuuaaccuuaaucacaaauugauaaagguuaaguaguuggaucgauauggacuaugguuaaacucauugguucggaaccgcucgauuuugauuugauuauuauuuguucaugcgggagggaaaaaggaaauggaaaugaaucaaaucaaucaaucaaucgguauugaauaaaguggggcauuauuaaaugagguggcggggcccacaccugggaauggagaaaaucuaa
	.((((.((((..((......((.(((((((((((((((((((.((((.....)))).)))))))))))))))))))))))..)))).))))....((((...((((((.((((...(((((((((((((((....(((.(((......))).))).......((....)).)))))))))))..))))...)))).))))))...(((((((.(((((......)))))....)))).))).))))..((((.....)))).

###########################################################################################################################

>C17992366.324.0	is_MIRNA
	VAL:	16.68	MeanVal:	168.6231645	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuga-cauuucacagccaaauaaaucaaauauuuauacuaaau
            +++++|++-------++++--++++++-----++++++++++++
            +++++-++------|++++-|++++++|||||++++++++++++
    REV:    uaacucguuaaacc-cggua-auuuag-----agaugugauuua
                  *********************	7:::27	6--26	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:540.miRNA:3010	cauuucacagccaaauaaauc
                   *********************	8:::28	7--27	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:540.miRNA:3011	auuucacagccaaauaaauca
                *********************	5:::25	5--24	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:540.miRNA:3012	a-cauuucacagccaaauaaa
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:540.miRNA:3013	-cauuucacagccaaauaaau
               *********************	4:::24	4--23	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:540.miRNA:3014	ga-cauuucacagccaaauaa
                    *********************	9:::29	8--28	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:540.miRNA:3015	uuucacagccaaauaaaucaa
>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:540
	aauugacauuucacagccaaauaaaucaaauauuuauacuaaauaguauacuaaguauuguacaauuuauuauauuaauuacuauacuaaguaagcauaguacuuaguaugauaucacacuguguacagaagccgagauuuaguguagagauuuaauggcccaaauugcucaaug
	.(((((((.......((((..((((((.....((((((((((((..(((((((((((((((...(((((.((((........)))).)))))....)))))))))))))))........(((....)))........)))))))))))))))))).))))......)).))))).

###########################################################################################################################

>C17992366.357.0	is_MIRNA
	VAL:	130.72	MeanVal:	1956.182898	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuguacaauuuauuauauu-aauuacuauacuaaguaa--gcaua-guacuuaguaug
            +++++--++++++----++++|++++-+++++++++++--||++---|++++-++++-++
            +++++--++++++----++++-++++-+++++++++++----++----++++-++++-++
    REV:    guaacucguuaaacccgguaauuuagagaugugauuuagagccgaagacaugugucacac
               *********************	4:::24	4--23	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:541.miRNA:3016	uguacaauuuauuauauu-aa
                *********************	5:::25	5--24	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:541.miRNA:3017	guacaauuuauuauauu-aau
             *********************	2:::22	2--21	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:541.miRNA:3018	auuguacaauuuauuauauu-
              *********************	3:::23	3--22	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:541.miRNA:3019	uuguacaauuuauuauauu-a
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:541.miRNA:3020	uacaauuuauuauauu-aauu
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:541.miRNA:3021	acaauuuauuauauu-aauua
>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:541
	uuauacuaaauaguauacuaaguauuguacaauuuauuauauuaauuacuauacuaaguaagcauaguacuuaguaugauaucacacuguguacagaagccgagauuuaguguagagauuuaauggcccaaauugcucaauga
	.((((((....)))))).....(((((..((((((....((((((((.(((((((((((..((...((((.((((.((....)).)))).))))....))....))))))))))).)))).))))....))))))..))))).

###########################################################################################################################

>C17992366.366.0	is_MIRNA
	VAL:	130.72	MeanVal:	1956.182898	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuguacaauuuauuauauu-aauuacuauacuaaguaa--gcaua-guacuuaguaug
            +++++--++++++----++++|++++-+++++++++++--||++---|++++-++++-++
            +++++--++++++----++++-++++-+++++++++++----++----++++-++++-++
    REV:    guaacucguuaaacccgguaauuuagagaugugauuuagagccgaagacaugugucacac
               *********************	4:::24	4--23	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:542.miRNA:3022	uguacaauuuauuauauu-aa
                *********************	5:::25	5--24	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:542.miRNA:3023	guacaauuuauuauauu-aau
             *********************	2:::22	2--21	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:542.miRNA:3024	auuguacaauuuauuauauu-
              *********************	3:::23	3--22	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:542.miRNA:3025	uuguacaauuuauuauauu-a
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:542.miRNA:3026	uacaauuuauuauauu-aauu
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:542.miRNA:3027	acaauuuauuauauu-aauua
>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:542
	auaguauacuaaguauuguacaauuuauuauauuaauuacuauacuaaguaagcauaguacuuaguaugauaucacacuguguacagaagccgagauuuaguguagagauuuaauggcccaaauugcucaauga
	.(((....)))..(((((..((((((....((((((((.(((((((((((..((...((((.((((.((....)).)))).))))....))....))))))))))).)))).))))....))))))..))))).

###########################################################################################################################

>C17992366.378.0	is_MIRNA
	VAL:	130.72	MeanVal:	1956.182898	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuguacaauuuauuauauu-aauuacuauacuaaguaa--gcaua-guacuuaguaug
            +++++--++++++----++++|++++-+++++++++++--||++---|++++-++++-++
            +++++--++++++----++++-++++-+++++++++++----++----++++-++++-++
    REV:    guaacucguuaaacccgguaauuuagagaugugauuuagagccgaagacaugugucacac
               *********************	4:::24	4--23	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:543.miRNA:3028	uguacaauuuauuauauu-aa
                *********************	5:::25	5--24	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:543.miRNA:3029	guacaauuuauuauauu-aau
             *********************	2:::22	2--21	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:543.miRNA:3030	auuguacaauuuauuauauu-
              *********************	3:::23	3--22	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:543.miRNA:3031	uuguacaauuuauuauauu-a
                 *********************	6:::26	6--25	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:543.miRNA:3032	uacaauuuauuauauu-aauu
                  *********************	7:::27	7--26	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:543.miRNA:3033	acaauuuauuauauu-aauua
>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:543
	guauuguacaauuuauuauauuaauuacuauacuaaguaagcauaguacuuaguaugauaucacacuguguacagaagccgagauuuaguguagagauuuaauggcccaaauugcucaauga
	.(((((..((((((....((((((((.(((((((((((..((...((((.((((.((....)).)))).))))....))....))))))))))).)))).))))....))))))..))))).

###########################################################################################################################

>C17992366.385.0	is_MIRNA
	VAL:	29.08	MeanVal:	321.76776	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caauuuauuauauu-aauuacuauacuaaguaa--gcaua-guacuuaguaug
            ++++++----++++|++++-+++++++++++--||++---|++++-++++-++
            ++++++----++++-++++-+++++++++++----++----++++-++++-++
    REV:    guuaaacccgguaauuuagagaugugauuuagagccgaagacaugugucacac
             *********************	2:::22	2--21	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:544.miRNA:3034	aauuuauuauauu-aauuacu
              *********************	3:::23	3--22	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:544.miRNA:3035	auuuauuauauu-aauuacua
                       *********************	12:::32	12--31	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:544.miRNA:3036	auu-aauuacuauacuaagua
                      *********************	11:::31	11--30	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:544.miRNA:3037	uauu-aauuacuauacuaagu
                    *********************	9:::29	9--28	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:544.miRNA:3038	uauauu-aauuacuauacuaa
                *********************	5:::25	5--24	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:544.miRNA:3039	uuauuauauu-aauuacuaua
>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:544
	acaauuuauuauauuaauuacuauacuaaguaagcauaguacuuaguaugauaucacacuguguacagaagccgagauuuaguguagagauuuaauggcccaaauugc
	.((((((....((((((((.(((((((((((..((...((((.((((.((....)).)))).))))....))....))))))))))).)))).))))....)))))).

###########################################################################################################################

>C17992366.395.0	is_MIRNA
	VAL:	10.11	MeanVal:	35.7730296666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauu-aauuacuauacuaaguaa--gcaua-guacuuaguaug
            ++++|++++-+++++++++++--||++---|++++-++++-++
            ++++-++++-+++++++++++----++----++++-++++-++
    REV:    guaauuuagagaugugauuuagagccgaagacaugugucacac
             *********************	2:::22	2--21	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:545.miRNA:3040	auu-aauuacuauacuaagua
              *********************	3:::23	3--22	>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:545.miRNA:3041	uu-aauuacuauacuaaguaa
>>C17992366.Lu0910.pre-miRNA:545
	auauuaauuacuauacuaaguaagcauaguacuuaguaugauaucacacuguguacagaagccgagauuuaguguagagauuuaaugg
	.((((((((.(((((((((((..((...((((.((((.((....)).)))).))))....))....))))))))))).)))).)))).

###########################################################################################################################

>C17993064.466.0	is_MIRNA
	VAL:	6.60	MeanVal:	59.9364705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caacuuac-aaguc-acgaauuucucguguguuuuuugguccacaaauugauu
            +++++++-|+++++|+++++-----++++++-------+++--++++++++++
            +++++++--+++++-+++++-||||++++++----|||+++--++++++++++
    REV:    guugaguuuuucagauguuuu----guauacuuaa---uaguaguuuaacuaa
             *********************	2:::22	2--20	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:546.miRNA:3042	aacuuac-aaguc-acgaauu
                                           *********************	32:::52	30--50	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:546.miRNA:3043	uuuuuugguccacaaauugau
                                            *********************	33:::53	31--51	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:546.miRNA:3044	uuuuugguccacaaauugauu
                                          *********************	31:::51	29--49	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:546.miRNA:3045	guuuuuugguccacaaauuga
                                         *********************	30:::50	28--48	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:546.miRNA:3046	uguuuuuugguccacaaauug
              *********************	3:::23	3--21	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:546.miRNA:3047	acuuac-aaguc-acgaauuu
>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:546
	auaucgguuaaggggguuacaacuuacaagucacgaauuucucguguguuuuuugguccacaaauugauugaauuaagaaucaauuugaugauaauucauauguuuuguagacuuuuugaguugggugggguuugauucauuagucuuuuggucaauauaaauuauugaucggguuaaaucggaacaauuuuuaccagcucuaguauaaacacuuauaaaugaagugagaucaagagaucaaauuaaguacguggauucuaauuaguga
	.(((..((((..(((((..(((((((.((((((((((.....((((((.......(((..((((((((((........))))))))))..)))....)))))).))))).)))))..)))))))(((((((.(((.(((........(((((((((((.....)))))))))))........)))))).))))))).))))).((((...(((((.......))))).((((....)))).......))))........))))..))).

###########################################################################################################################

>C17993064.477.0	is_MIRNA
	VAL:	1.90	MeanVal:	7.75422766666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucauauguuu-uguag--acuuuuugaguugggugggguuugauucauuagucuuuuggucaaua
            +++++-+++--|+++--||+++----+++++-+++++++-+++-+++--------+++++++++++
            +++++-+++---+++----+++-|||+++++|+++++++-+++|+++--------+++++++++++
    REV:    aaguaaauauucacaaauaugau---cucga-ccauuuuuaac-aaggcuaaauugggcuaguuau
                                                         *********************	46:::66	43--63	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:547.miRNA:3048	ucauuagucuuuuggucaaua
                                                        *********************	45:::65	42--62	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:547.miRNA:3049	uucauuagucuuuuggucaau
              *********************	3:::23	3--20	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:547.miRNA:3050	cauauguuu-uguag--acuu
             *********************	2:::22	2--19	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:547.miRNA:3051	ucauauguuu-uguag--acu
               *********************	4:::24	4--21	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:547.miRNA:3052	auauguuu-uguag--acuuu
                                              *********************	35:::55	32--52	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:547.miRNA:3053	ugggguuugauucauuagucu
>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:547
	ggggguuacaacuuacaagucacgaauuucucguguguuuuuugguccacaaauugauugaauuaagaaucaauuugaugauaauucauauguuuuguagacuuuuugaguugggugggguuugauucauuagucuuuuggucaauauaaauuauugaucggguuaaaucggaacaauuuuuaccagcucuaguauaaacacuuauaaaugaagugagaucaagagaucaaauuaaguacguggauucua
	.((((((...((.(((....(((((.....))))).(((((((((((..((((((((((........)))))))))).......(((((.(((..(((..(((....(((((.(((((((.(((.(((........(((((((((((.....)))))))))))........)))))).)))))))))))).)))....)))...))).)))))....)))))))))))........))).)).)))))).

###########################################################################################################################

>C17993064.484.0	is_MIRNA
	VAL:	6.60	MeanVal:	59.9364705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caacuuac-aaguc-acgaauuucucguguguuuuuugguccacaaauugauu
            +++++++-|+++++|+++++-----++++++-------+++--++++++++++
            +++++++--+++++-+++++-||||++++++----|||+++--++++++++++
    REV:    guugaguuuuucagauguuuu----guauacuuaa---uaguaguuuaacuaa
             *********************	2:::22	2--20	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:548.miRNA:3054	aacuuac-aaguc-acgaauu
                                           *********************	32:::52	30--50	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:548.miRNA:3055	uuuuuugguccacaaauugau
                                            *********************	33:::53	31--51	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:548.miRNA:3056	uuuuugguccacaaauugauu
                                          *********************	31:::51	29--49	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:548.miRNA:3057	guuuuuugguccacaaauuga
                                         *********************	30:::50	28--48	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:548.miRNA:3058	uguuuuuugguccacaaauug
              *********************	3:::23	3--21	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:548.miRNA:3059	acuuac-aaguc-acgaauuu
>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:548
	acaacuuacaagucacgaauuucucguguguuuuuugguccacaaauugauugaauuaagaaucaauuugaugauaauucauauguuuuguagacuuuuugaguugggugggguuugauucauuagucuuuuggucaauauaaauuauugaucggguuaaaucggaacaauuuuuaccagcucuaguauaaacacuuauaaaugaagugagaucaagagaucaaauuaaguacguggau
	.(((((((.((((((((((.....((((((.......(((..((((((((((........))))))))))..)))....)))))).))))).)))))..)))))))(((((((.(((.(((........(((((((((((.....)))))))))))........)))))).)))))))...((((((((...(((((.......))))).((((....)))).......)))).)))).

###########################################################################################################################

>C17993064.495.0	is_MIRNA
	VAL:	1.90	MeanVal:	7.75422766666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucauauguuu-uguag--acuuuuugaguugggugggguuugauucauuagucuuuuggucaaua
            +++++-+++--|+++--||+++----+++++-+++++++-+++-+++--------+++++++++++
            +++++-+++---+++----+++-|||+++++|+++++++-+++|+++--------+++++++++++
    REV:    aaguaaauauucacaaauaugau---cucga-ccauuuuuaac-aaggcuaaauugggcuaguuau
                                                         *********************	46:::66	43--63	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:549.miRNA:3060	ucauuagucuuuuggucaaua
                                                        *********************	45:::65	42--62	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:549.miRNA:3061	uucauuagucuuuuggucaau
              *********************	3:::23	3--20	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:549.miRNA:3062	cauauguuu-uguag--acuu
             *********************	2:::22	2--19	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:549.miRNA:3063	ucauauguuu-uguag--acu
               *********************	4:::24	4--21	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:549.miRNA:3064	auauguuu-uguag--acuuu
                                              *********************	35:::55	32--52	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:549.miRNA:3065	ugggguuugauucauuagucu
>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:549
	gucacgaauuucucguguguuuuuugguccacaaauugauugaauuaagaaucaauuugaugauaauucauauguuuuguagacuuuuugaguugggugggguuugauucauuagucuuuuggucaauauaaauuauugaucggguuaaaucggaacaauuuuuaccagcucuaguauaaacacuuauaaaugaagugagaucaagagaucaaauuaaguacguggauucuaauuaguga
	.(((((.((((....((.(((((((((((..((((((((((........)))))))))).......(((((.(((..(((..(((....(((((.(((((((.(((.(((........(((((((((((.....)))))))))))........)))))).)))))))))))).)))....)))...))).)))))....)))))))))))))....)))).)))))..............

###########################################################################################################################

>C17993064.499.0	is_MIRNA
	VAL:	1.45	MeanVal:	6.12111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugauaa---uucauauguuu-uguag--acuuuuugaguugggugggguuugauucauuagucuuuuggucaaua
            ++++--|||+++++-+++--|+++--||+++----+++++-+++++++-+++-+++--------+++++++++++
            ++++-----+++++-+++---+++----+++-|||+++++|+++++++-+++|+++--------+++++++++++
    REV:    acuagagugaaguaaauauucacaaauaugau---cucga-ccauuuuuaac-aaggcuaaauugggcuaguuau
                                                                  *********************	55:::75	49--69	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:550.miRNA:3066	ucauuagucuuuuggucaaua
                                                                 *********************	54:::74	48--68	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:550.miRNA:3067	uucauuagucuuuuggucaau
                       *********************	12:::32	9--26	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:550.miRNA:3068	cauauguuu-uguag--acuu
                      *********************	11:::31	8--25	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:550.miRNA:3069	ucauauguuu-uguag--acu
                     *********************	10:::30	7--24	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:550.miRNA:3070	uucauauguuu-uguag--ac
                        *********************	13:::33	10--27	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:550.miRNA:3071	auauguuu-uguag--acuuu
>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:550
	cgaauuucucguguguuuuuugguccacaaauugauugaauuaagaaucaauuugaugauaauucauauguuuuguagacuuuuugaguugggugggguuugauucauuagucuuuuggucaauauaaauuauugaucggguuaaaucggaacaauuuuuaccagcucuaguauaaacacuuauaaaugaagugagaucaagagaucaaauuaaguacguggauucu
	.((((((..((((.....(((((((..((((((((((........)))))))))).((((..(((((.(((..(((..(((....(((((.(((((((.(((.(((........(((((((((((.....)))))))))))........)))))).)))))))))))).)))....)))...))).))))).....))))...))))))).....)))).)))))).

###########################################################################################################################

>C17993064.503.0	is_MIRNA
	VAL:	1.45	MeanVal:	6.12111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugauaa---uucauauguuu-uguag--acuuuuugaguugggugggguuugauucauuagucuuuuggucaaua
            ++++--|||+++++-+++--|+++--||+++----+++++-+++++++-+++-+++--------+++++++++++
            ++++-----+++++-+++---+++----+++-|||+++++|+++++++-+++|+++--------+++++++++++
    REV:    acuagagugaaguaaauauucacaaauaugau---cucga-ccauuuuuaac-aaggcuaaauugggcuaguuau
                                                                  *********************	55:::75	49--69	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:551.miRNA:3072	ucauuagucuuuuggucaaua
                                                                 *********************	54:::74	48--68	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:551.miRNA:3073	uucauuagucuuuuggucaau
                       *********************	12:::32	9--26	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:551.miRNA:3074	cauauguuu-uguag--acuu
                      *********************	11:::31	8--25	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:551.miRNA:3075	ucauauguuu-uguag--acu
                     *********************	10:::30	7--24	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:551.miRNA:3076	uucauauguuu-uguag--ac
                        *********************	13:::33	10--27	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:551.miRNA:3077	auauguuu-uguag--acuuu
>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:551
	uuucucguguguuuuuugguccacaaauugauugaauuaagaaucaauuugaugauaauucauauguuuuguagacuuuuugaguugggugggguuugauucauuagucuuuuggucaauauaaauuauugaucggguuaaaucggaacaauuuuuaccagcucuaguauaaacacuuauaaaugaagugagaucaagagaucaaauuaaguacguggau
	.(((.((((.....(((((((..((((((((((........)))))))))).((((..(((((.(((..(((..(((....(((((.(((((((.(((.(((........(((((((((((.....)))))))))))........)))))).)))))))))))).)))....)))...))).))))).....))))...))))))).....)))).))).

###########################################################################################################################

>C17993064.512.0	is_MIRNA
	VAL:	1.90	MeanVal:	7.75422766666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucauauguuu-uguag--acuuuuugaguugggugggguuugauucauuagucuuuuggucaaua
            +++++-+++--|+++--||+++----+++++-+++++++-+++-+++--------+++++++++++
            +++++-+++---+++----+++-|||+++++|+++++++-+++|+++--------+++++++++++
    REV:    aaguaaauauucacaaauaugau---cucga-ccauuuuuaac-aaggcuaaauugggcuaguuau
                                                         *********************	46:::66	43--63	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:552.miRNA:3078	ucauuagucuuuuggucaaua
                                                        *********************	45:::65	42--62	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:552.miRNA:3079	uucauuagucuuuuggucaau
              *********************	3:::23	3--20	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:552.miRNA:3080	cauauguuu-uguag--acuu
             *********************	2:::22	2--19	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:552.miRNA:3081	ucauauguuu-uguag--acu
               *********************	4:::24	4--21	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:552.miRNA:3082	auauguuu-uguag--acuuu
                                              *********************	35:::55	32--52	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:552.miRNA:3083	ugggguuugauucauuagucu
>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:552
	uguuuuuugguccacaaauugauugaauuaagaaucaauuugaugauaauucauauguuuuguagacuuuuugaguugggugggguuugauucauuagucuuuuggucaauauaaauuauugaucggguuaaaucggaacaauuuuuaccagcucuaguauaaacacuuauaaaugaagugagaucaagagauc
	.(((((((((((..((((((((((........)))))))))).......(((((.(((..(((..(((....(((((.(((((((.(((.(((........(((((((((((.....)))))))))))........)))))).)))))))))))).)))....)))...))).)))))....))))))))))).

###########################################################################################################################

>C17993064.519.0	is_MIRNA
	VAL:	3.01	MeanVal:	6.341183	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguugggugggguuugauucauuagucuuuuggucaaua
            +++++-+++++++-+++-+++--------+++++++++++
            +++++|+++++++-+++|+++--------+++++++++++
    REV:    cucga-ccauuuuuaac-aaggcuaaauugggcuaguuau
                               *********************	20:::40	20--40	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:553.miRNA:3084	ucauuagucuuuuggucaaua
                              *********************	19:::39	19--39	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:553.miRNA:3085	uucauuagucuuuuggucaau
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:553.miRNA:3086	ugggguuugauucauuagucu
>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:553
	ugguccacaaauugauugaauuaagaaucaauuugaugauaauucauauguuuuguagacuuuuugaguugggugggguuugauucauuagucuuuuggucaauauaaauuauugaucggguuaaaucggaacaauuuuuaccagcucuaguauaaacacuuauaaaugaagugagaucaagagaucaaauuaaguacg
	.((((.(((((.....(((((((...(((.....)))..))))))).....))))).))))....(((((.(((((((.(((.(((........(((((((((((.....)))))))))))........)))))).))))))))))))..((((...(((((.......))))).((((....)))).......)))).

###########################################################################################################################

>C17993064.584.0	is_MIRNA
	VAL:	3.01	MeanVal:	6.341183	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguugggugggguuugauucauuagucuuuuggucaaua
            +++++-+++++++-+++-+++--------+++++++++++
            +++++|+++++++-+++|+++--------+++++++++++
    REV:    cucga-ccauuuuuaac-aaggcuaaauugggcuaguuau
                               *********************	20:::40	20--40	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:554.miRNA:3087	ucauuagucuuuuggucaaua
                              *********************	19:::39	19--39	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:554.miRNA:3088	uucauuagucuuuuggucaau
                    *********************	9:::29	9--29	>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:554.miRNA:3089	ugggguuugauucauuagucu
>>C17993064.Lu0910.pre-miRNA:554
	gaguugggugggguuugauucauuagucuuuuggucaauauaaauuauugaucggguuaaaucggaacaauuuuuaccagcucuaguauaaacacuuauaaaugaagugagaucaagagaucaaauuaaguacg
	(((((.(((((((.(((.(((........(((((((((((.....)))))))))))........)))))).))))))))))))..((((...(((((.......))))).((((....)))).......)))).

###########################################################################################################################

>C17993634.518.2	is_MIRNA
	VAL:	7056.00	MeanVal:	92692.32	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcagcgugcauauuggcaugauguauuuccaccaugcacca-ugcac
            ++++--+++++++++-+++++-++----+++++++++-----|+++++
            ++++--+++++++++|+++++-++----+++++++++------+++++
    REV:    auguauuacguauga-cguaucaccuucaggugguauucuucgacgug
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C17993634.Lu0910.pre-miRNA:555.miRNA:3090	auguauuuccaccaugcacca
                              *********************	19:::39	19--39	>>C17993634.Lu0910.pre-miRNA:555.miRNA:3091	augauguauuuccaccaugca
                                *********************	21:::41	21--41	>>C17993634.Lu0910.pre-miRNA:555.miRNA:3092	gauguauuuccaccaugcacc
                               *********************	20:::40	20--40	>>C17993634.Lu0910.pre-miRNA:555.miRNA:3093	ugauguauuuccaccaugcac
                                      *********************	27:::47	27--46	>>C17993634.Lu0910.pre-miRNA:555.miRNA:3094	uuuccaccaugcacca-ugca
                                     *********************	26:::46	26--45	>>C17993634.Lu0910.pre-miRNA:555.miRNA:3095	auuuccaccaugcacca-ugc
>>C17993634.Lu0910.pre-miRNA:555
	acuuaaaccaugcagcgugcauauuggcaugauguauuuccaccaugcaccaugcaccuuacuacauuucauuauggagugcagcuuccacuaugcagugcagcuucuuaugguggacuuccacuaugcaguaugcauuauguaccuaggaacgguccacuucaacuaugcauggugcaccuuggugcaauuccauaauggaagugcaccguacuaagg
	..........((((..(((((((((.(((((.((....(((((((((.....(((((.......((((((.....))))))..((.........)).)))))......)))))))))....)).))))))))))))))..))))(((.((.(((((.((((((...((((.....(((((....)))))....))))...)))))).))))).)).)))

###########################################################################################################################

>C17993634.527.0	is_MIRNA
	VAL:	7056.00	MeanVal:	92692.32	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcagcgugcauauuggcaugauguauuuccaccaugcacca-ugcac
            ++++--+++++++++-+++++-++----+++++++++-----|+++++
            ++++--+++++++++|+++++-++----+++++++++------+++++
    REV:    auguauuacguauga-cguaucaccuucaggugguauucuucgacgug
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C17993634.Lu0910.pre-miRNA:556.miRNA:3096	auguauuuccaccaugcacca
                              *********************	19:::39	19--39	>>C17993634.Lu0910.pre-miRNA:556.miRNA:3097	augauguauuuccaccaugca
                                *********************	21:::41	21--41	>>C17993634.Lu0910.pre-miRNA:556.miRNA:3098	gauguauuuccaccaugcacc
                               *********************	20:::40	20--40	>>C17993634.Lu0910.pre-miRNA:556.miRNA:3099	ugauguauuuccaccaugcac
                                      *********************	27:::47	27--46	>>C17993634.Lu0910.pre-miRNA:556.miRNA:3100	uuuccaccaugcacca-ugca
                                     *********************	26:::46	26--45	>>C17993634.Lu0910.pre-miRNA:556.miRNA:3101	auuuccaccaugcacca-ugc
>>C17993634.Lu0910.pre-miRNA:556
	augcagcgugcauauuggcaugauguauuuccaccaugcaccaugcaccuuacuacauuucauuauggagugcagcuuccacuaugcagugcagcuucuuaugguggacuuccacuaugcaguaugcauuauguaccuaggaacgguccacuucaacuaugcauggugcaccuuggugcaauuccauaauggaagugcaccguacuaagg
	.((((..(((((((((.(((((.((....(((((((((.....(((((.......((((((.....))))))..((.........)).)))))......)))))))))....)).))))))))))))))..))))(((.((.(((((.((((((...((((.....(((((....)))))....))))...)))))).))))).)).)))

###########################################################################################################################

>C17993634.533.0	is_MIRNA
	VAL:	72.40	MeanVal:	951.155095333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcauauuggcaugauguauuuccaccaugcacca-ugcac
            +++++++++-+++++-++----+++++++++-----|+++++
            +++++++++|+++++-++----+++++++++------+++++
    REV:    uacguauga-cguaucaccuucaggugguauucuucgacgug
                           *********************	16:::36	16--36	>>C17993634.Lu0910.pre-miRNA:557.miRNA:3102	auguauuuccaccaugcacca
                        *********************	13:::33	13--33	>>C17993634.Lu0910.pre-miRNA:557.miRNA:3103	augauguauuuccaccaugca
                          *********************	15:::35	15--35	>>C17993634.Lu0910.pre-miRNA:557.miRNA:3104	gauguauuuccaccaugcacc
                         *********************	14:::34	14--34	>>C17993634.Lu0910.pre-miRNA:557.miRNA:3105	ugauguauuuccaccaugcac
                                *********************	21:::41	21--40	>>C17993634.Lu0910.pre-miRNA:557.miRNA:3106	uuuccaccaugcacca-ugca
                               *********************	20:::40	20--39	>>C17993634.Lu0910.pre-miRNA:557.miRNA:3107	auuuccaccaugcacca-ugc
>>C17993634.Lu0910.pre-miRNA:557
	cgugcauauuggcaugauguauuuccaccaugcaccaugcaccuuacuacauuucauuauggagugcagcuuccacuaugcagugcagcuucuuaugguggacuuccacuaugcaguaugcauuauguaccuaggaacgguccacuucaacuaugcauggugcaccuuggugcaauuccauaauggaagugcaccguacuaagg
	.(((((((((.(((((.((....(((((((((.....(((((.......((((((.....))))))..((.........)).)))))......)))))))))....)).))))))))))))))......(((.((.(((((.((((((...((((.....(((((....)))))....))))...)))))).))))).)).)))

###########################################################################################################################

>C17998014.22.0	is_MIRNA
	VAL:	2.62	MeanVal:	35.3499846666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaacauucaa--guaauuuucuaugaauuauguuuguauauagcau-aaagauaaauagauaauauagaggaaagaaauaagugaaugagccgaaagugaauuauggagcau-aaauggugguc
            +++++-----||++++---+++++-+++----++++++---++++-|+++++--------------+++++-+++++--+++-+++-++++-+++--++++--+++++++++|++-++++++++
            +++++-------++++|||+++++-+++||||++++++-||++++--+++++||||||||||||||+++++|+++++||+++|+++|++++-+++-|++++--+++++++++-++-++++++++
    REV:    cuuguuauuaggcauu---agauaguua----aaacauu--uuguucuuucu--------------ucuuc-uucuu--uuc-cuu-uucgucuug-acuuuuuacuucguacuuaaccacuag
                                                                                                       *********************	92:::112	89--109	>>C17998014.Lu0910.pre-miRNA:558.miRNA:3108	cgaaagugaauuauggagcau
                                                                                                *********************	85:::105	82--102	>>C17998014.Lu0910.pre-miRNA:558.miRNA:3109	aaugagccgaaagugaauuau
                                                                                                               *********************	100:::120	97--116	>>C17998014.Lu0910.pre-miRNA:558.miRNA:3110	aauuauggagcau-aaauggu
                                                                                                             *********************	98:::118	95--114	>>C17998014.Lu0910.pre-miRNA:558.miRNA:3111	ugaauuauggagcau-aaaug
                                                                                                    *********************	89:::109	86--106	>>C17998014.Lu0910.pre-miRNA:558.miRNA:3112	agccgaaagugaauuauggag
                                                                                                      *********************	91:::111	88--108	>>C17998014.Lu0910.pre-miRNA:558.miRNA:3113	ccgaaagugaauuauggagca
>>C17998014.Lu0910.pre-miRNA:558
	agaacauucaaguaauuuucuaugaauuauguuuguauauagcauaaagauaaauagauaauauagaggaaagaaauaagugaaugagccgaaagugaauuauggagcauaaaugguggucuaaauaaggagaauggauggcaauaugaaauacaaaauagcauugacaaugagguagcaggcaaaggcaaacaagccaacaacuccuccaagcuaucuaauuaaguuuccuccuaauuuucucccaaaauauuaucuucauacuuuaauuaaugggguuagaucuugaauugaguauaccguggcaggcggcguaggcaaucauggcaaacucaauuauacauauaucugacuuuugguugguaugaucaccaauucaugcuucauuuuucaguucugcuuuuccuuuucuucuucuucuuucuuguuuuacaaaauugauagauuacggauuauuguucc
	.(((((.....((((...(((((.(((....((((((...((((.(((((..............(((((.(((((..(((.(((.((((.(((..((((..(((((((((((.((((((((.......((((((.(((.((.(((.(((....(((.......)))......((((((((((....(((......))).......)))....)))))))..))).))).))))).....))))))...............(((((..((((((..(((((((((..((((((((((...((((((...((.......))..))))))...))))))))...))...)))))))))))))))))))))))))))).)).)))))))))..)))).))).)))))))))))))))))))))))))..)))).))))))))).))))))))).......))))).

###########################################################################################################################

>C17998014.22.1	is_MIRNA
	VAL:	2.21	MeanVal:	29.7087	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaacau---ucaaguaauuuucuaugaauuauguuuguauauagcau-aaagauaaauagauaauauagaggaaagaaauaagugaaugagccgaaagugaauuauggagcau-aaauggugguc
            +++++-|||++--++++---+++++-+++----++++++---++++-|+++++--------------+++++-+++++--+++-+++-++++-+++--++++--+++++++++|++-++++++++
            +++++----++-|++++|||+++++-+++||||++++++-||++++--+++++||||||||||||||+++++|+++++||+++|+++|++++-+++-|++++--+++++++++-++-++++++++
    REV:    cuuguuauuagg-cauu---agauaguua----aaacauu--uuguucuuucu--------------ucuuc-uucuu--uuc-cuu-uucgucuug-acuuuuuacuucguacuuaaccacuag
                                                                                                        *********************	93:::113	89--109	>>C17998014.Lu0910.pre-miRNA:559.miRNA:3114	cgaaagugaauuauggagcau
                                                                                                 *********************	86:::106	82--102	>>C17998014.Lu0910.pre-miRNA:559.miRNA:3115	aaugagccgaaagugaauuau
                                                                                                              *********************	99:::119	95--114	>>C17998014.Lu0910.pre-miRNA:559.miRNA:3116	ugaauuauggagcau-aaaug
                                                                                                                *********************	101:::121	97--116	>>C17998014.Lu0910.pre-miRNA:559.miRNA:3117	aauuauggagcau-aaauggu
                                                                                                     *********************	90:::110	86--106	>>C17998014.Lu0910.pre-miRNA:559.miRNA:3118	agccgaaagugaauuauggag
                                                                                                       *********************	92:::112	88--108	>>C17998014.Lu0910.pre-miRNA:559.miRNA:3119	ccgaaagugaauuauggagca
>>C17998014.Lu0910.pre-miRNA:559
	agaacauucaaguaauuuucuaugaauuauguuuguauauagcauaaagauaaauagauaauauagaggaaagaaauaagugaaugagccgaaagugaauuauggagcauaaaugguggucuaaauaaggagaauggauggcaauaugaaauacaaaauagcauugacaaugagguagcaggcaaaggcaaacaagccaacaacuccuccaagcuaucuaauuaaguuuccuccuaauuuucucccaaaauauuaucuucauacuuuaauuaaugggguuagaucuugaauugaguauaccguggcaggcggcguaggcaaucauggcaaacucaauuauacauauaucugacuuuugguugguaugaucaccaauucaugcuucauuuuucaguucugcuuuuccuuuucuucuucuucuuucuuguuuuacaaaauugauagauuacggauuauuguucc
	.(((((.((..((((...(((((.(((....((((((...((((.(((((..............(((((.(((((..(((.(((.((((.(((..((((..(((((((((((.((((((((.......((((((.(((.((.(((.(((....(((.......)))......((((((((((....(((......))).......)))....)))))))..))).))).))))).....))))))...............(((((..((((((..(((((((((..((((((((((...((((((...((.......))..))))))...))))))))...))...)))))))))))))))))))))))))))).)).)))))))))..)))).))).)))))))))))))))))))))))))..)))).))))))))).))))))))).))....))))).

###########################################################################################################################

>C17998014.39.0	is_MIRNA
	VAL:	2.35	MeanVal:	31.640776	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuaugaauuauguuuguauauagcau-aaagauaaauagauaauauagaggaaagaaauaagugaaugagccgaaagugaauuauggagcau-aaauggugguc
            +++++-+++----++++++---++++-|+++++--------------+++++-+++++--+++-+++-++++-+++--++++--+++++++++|++-++++++++
            +++++-+++||||++++++-||++++--+++++||||||||||||||+++++|+++++||+++|+++|++++-+++-|++++--+++++++++-++-++++++++
    REV:    agauaguua----aaacauu--uuguucuuucu--------------ucuuc-uucuu--uuc-cuu-uucgucuug-acuuuuuacuucguacuuaaccacuag
                                                                                    *********************	73:::93	72--92	>>C17998014.Lu0910.pre-miRNA:560.miRNA:3120	cgaaagugaauuauggagcau
                                                                             *********************	66:::86	65--85	>>C17998014.Lu0910.pre-miRNA:560.miRNA:3121	aaugagccgaaagugaauuau
                                                                                            *********************	81:::101	80--99	>>C17998014.Lu0910.pre-miRNA:560.miRNA:3122	aauuauggagcau-aaauggu
                                                                                          *********************	79:::99	78--97	>>C17998014.Lu0910.pre-miRNA:560.miRNA:3123	ugaauuauggagcau-aaaug
                                                                                 *********************	70:::90	69--89	>>C17998014.Lu0910.pre-miRNA:560.miRNA:3124	agccgaaagugaauuauggag
                                                                                   *********************	72:::92	71--91	>>C17998014.Lu0910.pre-miRNA:560.miRNA:3125	ccgaaagugaauuauggagca
>>C17998014.Lu0910.pre-miRNA:560
	uucuaugaauuauguuuguauauagcauaaagauaaauagauaauauagaggaaagaaauaagugaaugagccgaaagugaauuauggagcauaaaugguggucuaaauaaggagaauggauggcaauaugaaauacaaaauagcauugacaaugagguagcaggcaaaggcaaacaagccaacaacuccuccaagcuaucuaauuaaguuuccuccuaauuuucucccaaaauauuaucuucauacuuuaauuaaugggguuagaucuugaauugaguauaccguggcaggcggcguaggcaaucauggcaaacucaauuauacauauaucugacuuuugguugguaugaucaccaauucaugcuucauuuuucaguucugcuuuuccuuuucuucuucuucuuucuuguuuuacaaaauugauagauuacggauuauuguuccu
	.(((((.(((....((((((...((((.(((((..............(((((.(((((..(((.(((.((((.(((..((((..(((((((((((.((((((((.......((((((.(((.((.(((.(((....(((.......)))......((((((((((....(((......))).......)))....)))))))..))).))).))))).....))))))...............(((((..((((((..(((((((((..((((((((((...((((((...((.......))..))))))...))))))))...))...)))))))))))))))))))))))))))).)).)))))))))..)))).))).)))))))))))))))))))))))))..)))).))))))))).)))))....(((.......))).

###########################################################################################################################

>C17998638.684.0	is_MIRNA
	VAL:	3.28	MeanVal:	21.231161	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcauuggggaugggaauauugaaaccacag
            ++++-++++++++++-----++++--++--++
            ++++|++++++++++-----++++-|++--++
    REV:    caug-aacuccuaccacaagaacua-ggacuc
               *********************	4:::24	4--24	>>C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3126	cauuggggaugggaauauuga
                 *********************	6:::26	6--26	>>C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3127	uuggggaugggaauauugaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3128	auuggggaugggaauauugaa
             *********************	2:::22	2--22	>>C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3129	ugcauuggggaugggaauauu
                  *********************	7:::27	7--27	>>C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3130	uggggaugggaauauugaaac
                      *********************	11:::31	11--31	>>C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3131	gaugggaauauugaaaccaca
>>C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561
	agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac
	.((((.((((((((((.....((((..((..((....))..)).)))).....))))))))))))))

###########################################################################################################################

>C17999268.238.0	is_MIRNA
	VAL:	47.99	MeanVal:	483.416244666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augucuaugagguggccaggauggcca-aagagauucacaaaacu
            +++---+++--+++++++++--+++--|++++--+++++++--++
            +++---+++--+++++++++--+++---++++--+++++++--++
    REV:    uaccguuacguuaccgguuccuucgaaguuuuaaaaguguucggg
                                *********************	21:::41	21--40	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:562.miRNA:3132	auggcca-aagagauucacaa
                                 *********************	22:::42	22--41	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:562.miRNA:3133	uggcca-aagagauucacaaa
                                   *********************	24:::44	24--43	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:562.miRNA:3134	gcca-aagagauucacaaaac
                               *********************	20:::40	20--39	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:562.miRNA:3135	gauggcca-aagagauucaca
                                  *********************	23:::43	23--42	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:562.miRNA:3136	ggcca-aagagauucacaaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:562.miRNA:3137	ugucuaugagguggccaggau
>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:562
	gguugcgauaucuuucauguaucagggagaaacuucccuguugacguaagguauguuccauguagcaaugaagccagcacaucuggagcaauugcugcuuaugucuaugagguggccaggauggccaaagagauucacaaaacugagaaaaaaggggcgauucuagcuuucuugacuucccaaauggaaguugaaugggcuugugaaaauuuugaagcuuccuuggccauugcauugccauugcauggaaagcuuucu
	((..((.(((((((..((((..(((((((....)))))))...))))))))))).((((((((((((((....((((.....))))....))))))))..(((...(((..(((((((((..(((..((((..(((((((..((.........(((((.......))))).(((((((((.....)))))))))..))..)))))))..))))...)))..)))))))))..)))...)))...)))))).))..)).

###########################################################################################################################

>C17999268.242.0	is_MIRNA
	VAL:	47.99	MeanVal:	483.416244666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augucuaugagguggccaggauggcca-aagagauucacaaaacu
            +++---+++--+++++++++--+++--|++++--+++++++--++
            +++---+++--+++++++++--+++---++++--+++++++--++
    REV:    uaccguuacguuaccgguuccuucgaaguuuuaaaaguguucggg
                                *********************	21:::41	21--40	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:563.miRNA:3138	auggcca-aagagauucacaa
                                 *********************	22:::42	22--41	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:563.miRNA:3139	uggcca-aagagauucacaaa
                                   *********************	24:::44	24--43	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:563.miRNA:3140	gcca-aagagauucacaaaac
                               *********************	20:::40	20--39	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:563.miRNA:3141	gauggcca-aagagauucaca
                                  *********************	23:::43	23--42	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:563.miRNA:3142	ggcca-aagagauucacaaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:563.miRNA:3143	ugucuaugagguggccaggau
>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:563
	gcgauaucuuucauguaucagggagaaacuucccuguugacguaagguauguuccauguagcaaugaagccagcacaucuggagcaauugcugcuuaugucuaugagguggccaggauggccaaagagauucacaaaacugagaaaaaaggggcgauucuagcuuucuugacuucccaaauggaaguugaaugggcuugugaaaauuuugaagcuuccuuggccauugcauugccauugcauggaaagcu
	((.(((((((..((((..(((((((....)))))))...))))))))))).((((((((((((((....((((.....))))....))))))))..(((...(((..(((((((((..(((..((((..(((((((..((.........(((((.......))))).(((((((((.....)))))))))..))..)))))))..))))...)))..)))))))))..)))...)))...)))))).)).

###########################################################################################################################

>C17999268.244.0	is_MIRNA
	VAL:	47.99	MeanVal:	483.416244666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augucuaugagguggccaggauggcca-aagagauucacaaaacu
            +++---+++--+++++++++--+++--|++++--+++++++--++
            +++---+++--+++++++++--+++---++++--+++++++--++
    REV:    uaccguuacguuaccgguuccuucgaaguuuuaaaaguguucggg
                                *********************	21:::41	21--40	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:564.miRNA:3144	auggcca-aagagauucacaa
                                 *********************	22:::42	22--41	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:564.miRNA:3145	uggcca-aagagauucacaaa
                                   *********************	24:::44	24--43	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:564.miRNA:3146	gcca-aagagauucacaaaac
                               *********************	20:::40	20--39	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:564.miRNA:3147	gauggcca-aagagauucaca
                                  *********************	23:::43	23--42	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:564.miRNA:3148	ggcca-aagagauucacaaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:564.miRNA:3149	ugucuaugagguggccaggau
>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:564
	gauaucuuucauguaucagggagaaacuucccuguugacguaagguauguuccauguagcaaugaagccagcacaucuggagcaauugcugcuuaugucuaugagguggccaggauggccaaagagauucacaaaacugagaaaaaaggggcgauucuagcuuucuugacuucccaaauggaaguugaaugggcuugugaaaauuuugaagcuuccuuggccauugcauugccauugcauggaaa
	.(((((((..((((..(((((((....)))))))...))))))))))).((((((((((((((....((((.....))))....))))))))..(((...(((..(((((((((..(((..((((..(((((((..((.........(((((.......))))).(((((((((.....)))))))))..))..)))))))..))))...)))..)))))))))..)))...)))...)))))).

###########################################################################################################################

>C17999268.256.0	is_MIRNA
	VAL:	47.99	MeanVal:	483.416244666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augucuaugagguggccaggauggcca-aagagauucacaaaacu
            +++---+++--+++++++++--+++--|++++--+++++++--++
            +++---+++--+++++++++--+++---++++--+++++++--++
    REV:    uaccguuacguuaccgguuccuucgaaguuuuaaaaguguucggg
                                *********************	21:::41	21--40	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:565.miRNA:3150	auggcca-aagagauucacaa
                                 *********************	22:::42	22--41	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:565.miRNA:3151	uggcca-aagagauucacaaa
                                   *********************	24:::44	24--43	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:565.miRNA:3152	gcca-aagagauucacaaaac
                               *********************	20:::40	20--39	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:565.miRNA:3153	gauggcca-aagagauucaca
                                  *********************	23:::43	23--42	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:565.miRNA:3154	ggcca-aagagauucacaaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:565.miRNA:3155	ugucuaugagguggccaggau
>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:565
	guaucagggagaaacuucccuguugacguaagguauguuccauguagcaaugaagccagcacaucuggagcaauugcugcuuaugucuaugagguggccaggauggccaaagagauucacaaaacugagaaaaaaggggcgauucuagcuuucuugacuucccaaauggaaguugaaugggcuugugaaaauuuugaagcuuccuuggccauugcauugccauugcauggaaagcuuuc
	((..(((((((....)))))))...))..(((((...((((((((((((((....((((.....))))....))))))))..(((...(((..(((((((((..(((..((((..(((((((..((.........(((((.......))))).(((((((((.....)))))))))..))..)))))))..))))...)))..)))))))))..)))...)))...)))))).))))).

###########################################################################################################################

>C17999268.259.0	is_MIRNA
	VAL:	47.99	MeanVal:	483.416244666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augucuaugagguggccaggauggcca-aagagauucacaaaacu
            +++---+++--+++++++++--+++--|++++--+++++++--++
            +++---+++--+++++++++--+++---++++--+++++++--++
    REV:    uaccguuacguuaccgguuccuucgaaguuuuaaaaguguucggg
                                *********************	21:::41	21--40	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:566.miRNA:3156	auggcca-aagagauucacaa
                                 *********************	22:::42	22--41	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:566.miRNA:3157	uggcca-aagagauucacaaa
                                   *********************	24:::44	24--43	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:566.miRNA:3158	gcca-aagagauucacaaaac
                               *********************	20:::40	20--39	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:566.miRNA:3159	gauggcca-aagagauucaca
                                  *********************	23:::43	23--42	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:566.miRNA:3160	ggcca-aagagauucacaaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:566.miRNA:3161	ugucuaugagguggccaggau
>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:566
	ucagggagaaacuucccuguugacguaagguauguuccauguagcaaugaagccagcacaucuggagcaauugcugcuuaugucuaugagguggccaggauggccaaagagauucacaaaacugagaaaaaaggggcgauucuagcuuucuugacuucccaaauggaaguugaaugggcuugugaaaauuuugaagcuuccuuggccauugcauugccauugcauggaaagcuuucucau
	.(((((((....))))))).(((...(((((...((((((((((((((....((((.....))))....))))))))..(((...(((..(((((((((..(((..((((..(((((((..((.........(((((.......))))).(((((((((.....)))))))))..))..)))))))..))))...)))..)))))))))..)))...)))...)))))).))))).))).

###########################################################################################################################

>C17999268.264.0	is_MIRNA
	VAL:	10.68	MeanVal:	107.586873	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augagguggccaggauggcca-aagagauucacaaaacu
            +++--+++++++++--+++--|++++--+++++++--++
            +++--+++++++++--+++---++++--+++++++--++
    REV:    uacguuaccgguuccuucgaaguuuuaaaaguguucggg
                          *********************	15:::35	15--34	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3162	auggcca-aagagauucacaa
                           *********************	16:::36	16--35	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3163	uggcca-aagagauucacaaa
                             *********************	18:::38	18--37	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3164	gcca-aagagauucacaaaac
                         *********************	14:::34	14--33	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3165	gauggcca-aagagauucaca
                            *********************	17:::37	17--36	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3166	ggcca-aagagauucacaaaa
                              *********************	19:::39	19--38	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3167	cca-aagagauucacaaaacu
>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:567
	gagaaacuucccuguugacguaagguauguuccauguagcaaugaagccagcacaucuggagcaauugcugcuuaugucuaugagguggccaggauggccaaagagauucacaaaacugagaaaaaaggggcgauucuagcuuucuugacuucccaaauggaaguugaaugggcuugugaaaauuuugaagcuuccuuggccauugcauugccauugcauggaaagcuuucuca
	(((((((((((.(((.((((((.((......))..((((((((....((((.....))))....)))))))).)))))).(((..(((((((((..(((..((((..(((((((..((.........(((((.......))))).(((((((((.....)))))))))..))..)))))))..))))...)))..)))))))))..))).......))).))).)).)))))).

###########################################################################################################################

>C17999268.284.0	is_MIRNA
	VAL:	47.99	MeanVal:	483.416244666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augucuaugagguggccaggauggcca-aagagauucacaaaacu
            +++---+++--+++++++++--+++--|++++--+++++++--++
            +++---+++--+++++++++--+++---++++--+++++++--++
    REV:    uaccguuacguuaccgguuccuucgaaguuuuaaaaguguucggg
                                *********************	21:::41	21--40	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:568.miRNA:3168	auggcca-aagagauucacaa
                                 *********************	22:::42	22--41	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:568.miRNA:3169	uggcca-aagagauucacaaa
                                   *********************	24:::44	24--43	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:568.miRNA:3170	gcca-aagagauucacaaaac
                               *********************	20:::40	20--39	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:568.miRNA:3171	gauggcca-aagagauucaca
                                  *********************	23:::43	23--42	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:568.miRNA:3172	ggcca-aagagauucacaaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:568.miRNA:3173	ugucuaugagguggccaggau
>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:568
	uaagguauguuccauguagcaaugaagccagcacaucuggagcaauugcugcuuaugucuaugagguggccaggauggccaaagagauucacaaaacugagaaaaaaggggcgauucuagcuuucuugacuucccaaauggaaguugaaugggcuugugaaaauuuugaagcuuccuuggccauugcauugccauugcauggaaagcuuuc
	.(((((...((((((((((((((....((((.....))))....))))))))..(((...(((..(((((((((..(((..((((..(((((((..((.........(((((.......))))).(((((((((.....)))))))))..))..)))))))..))))...)))..)))))))))..)))...)))...)))))).))))).

###########################################################################################################################

>C17999268.292.0	is_MIRNA
	VAL:	47.99	MeanVal:	483.416244666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augucuaugagguggccaggauggcca-aagagauucacaaaacu
            +++---+++--+++++++++--+++--|++++--+++++++--++
            +++---+++--+++++++++--+++---++++--+++++++--++
    REV:    uaccguuacguuaccgguuccuucgaaguuuuaaaaguguucggg
                                *********************	21:::41	21--40	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:569.miRNA:3174	auggcca-aagagauucacaa
                                 *********************	22:::42	22--41	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:569.miRNA:3175	uggcca-aagagauucacaaa
                                   *********************	24:::44	24--43	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:569.miRNA:3176	gcca-aagagauucacaaaac
                               *********************	20:::40	20--39	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:569.miRNA:3177	gauggcca-aagagauucaca
                                  *********************	23:::43	23--42	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:569.miRNA:3178	ggcca-aagagauucacaaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:569.miRNA:3179	ugucuaugagguggccaggau
>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:569
	guuccauguagcaaugaagccagcacaucuggagcaauugcugcuuaugucuaugagguggccaggauggccaaagagauucacaaaacugagaaaaaaggggcgauucuagcuuucuugacuucccaaauggaaguugaaugggcuugugaaaauuuugaagcuuccuuggccauugcauugccauugcauggaaa
	.((((((((((((((....((((.....))))....))))))))..(((...(((..(((((((((..(((..((((..(((((((..((.........(((((.......))))).(((((((((.....)))))))))..))..)))))))..))))...)))..)))))))))..)))...)))...)))))).

###########################################################################################################################

>C17999268.334.0	is_MIRNA
	VAL:	2.60	MeanVal:	10.714884	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuuaugucuaugagguggccag--gauggccaaagaga-uuca
            ++++---++++++--+++++---||+++++++++-+++-|++++
            ++++|||++++++--+++++-----+++++++++-+++--++++
    REV:    cgaa---agguacguuaccguuacguuaccgguuccuucgaagu
                                   *********************	24:::44	24--41	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:570.miRNA:3180	--gauggccaaagaga-uuca
                            *********************	17:::37	17--35	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:570.miRNA:3181	uggccag--gauggccaaaga
                              *********************	19:::39	19--37	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:570.miRNA:3182	gccag--gauggccaaagaga
                                *********************	21:::41	21--38	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:570.miRNA:3183	cag--gauggccaaagaga-u
                                 *********************	22:::42	22--39	>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:570.miRNA:3184	ag--gauggccaaagaga-uu
>>C17999268.Lu0910.pre-miRNA:570
	gcuuaugucuaugagguggccaggauggccaaagagauucacaaaacugagaaaaaaggggcgauucuagcuuucuugacuucccaaauggaaguugaaugggcuugugaaaauuuugaagcuuccuuggccauugcauugccauugcauggaaagcu
	((((...((((((..(((((...(((((((((.(((.((((.....((........))......(((.(((((..(((((((((.....)))))))))..)))))...))).....))))..))).))))))))).....)))))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18001242.297.2	is_MIRNA
	VAL:	22.63	MeanVal:	424.018014	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugauggacacggaaauagcuuguugguuaauuuauuccuuaauuuauguuauuuuauuacuccauaucucu----aauauucuaaaaugauuccuagu
            ++++++++-++++-+++++++++++-----++++-+++++----------++++++++++++++-+++----||||+++-+++++----++----++++
            ++++++++-++++-+++++++++++-----++++-+++++||||||||||++++++++++++++-+++--------+++-+++++----++--||++++
    REV:    aacuaccuaugcccuuaucgaauaagaaucuaaacaagga----------auaaaaugaugaggaauaaugcguuuuuagaaggucccucuuu--auca
             *********************	2:::22	2--22	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:571.miRNA:3185	ugauggacacggaaauagcuu
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:571.miRNA:3186	uauuuuauuacuccauaucuc
               *********************	4:::24	4--24	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:571.miRNA:3187	auggacacggaaauagcuugu
                *********************	5:::25	5--25	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:571.miRNA:3188	uggacacggaaauagcuuguu
              *********************	3:::23	3--23	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:571.miRNA:3189	gauggacacggaaauagcuug
                                                               *********************	52:::72	52--72	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:571.miRNA:3190	auuuuauuacuccauaucucu
>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:571
	auuucuguauuuguggcaugggaagaaaugggauucacugaaaugaugagcuuuccugguggguucuuggauuuccuguuaagugcuugauggacacggaaauagcuuguugguuaauuuauuccuuaauuuauguuauuuuauuacuccauaucucuaauauucuaaaaugauuccuaguuaaguacuauuucucccuggaagauuuuugcguaauaaggaguaguaaaauaaggaacaaaucuaagaauaagcuauucccguauccaucaauccugauggcuuaaaugauauaauauacuaauaauacauguugcugaaaucaguauaucaugaauaugccagaaaugaccugugaaacagccggagaaaguuuugucuccuuucuuauuuuuaaaaccugguaacacuugcauggaauggaacaaaauaaauucaaaaaagagaccggcua
	.((((..(((((.((((((((((((....((((((((((((((........))))..))))))))))....))))))....((((.((((((((.((((.(((((((((((.....((((.(((((..........((((((((((((((.(((....(((.(((((....((....((((.....))))..))....))))).)))........))).))))))))))))))))))).)))).....))))))))))).)))).)))))))).((....))................)))).......((((.(((((....)))))...))))...)))))).)))))......)))).((((((.....(((((((.(((.((((...............(((.....)))..)))).))))))))))...(((......))).)))))).

###########################################################################################################################

>C18001242.303.2	is_MIRNA
	VAL:	22.63	MeanVal:	424.018014	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugauggacacggaaauagcuuguugguuaauuuauuccuuaauuuauguuauuuuauuacuccauaucucu----aauauucuaaaaugauuccuagu
            ++++++++-++++-+++++++++++-----++++-+++++----------++++++++++++++-+++----||||+++-+++++----++----++++
            ++++++++-++++-+++++++++++-----++++-+++++||||||||||++++++++++++++-+++--------+++-+++++----++--||++++
    REV:    aacuaccuaugcccuuaucgaauaagaaucuaaacaagga----------auaaaaugaugaggaauaaugcguuuuuagaaggucccucuuu--auca
             *********************	2:::22	2--22	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3191	ugauggacacggaaauagcuu
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3192	uauuuuauuacuccauaucuc
               *********************	4:::24	4--24	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3193	auggacacggaaauagcuugu
                *********************	5:::25	5--25	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3194	uggacacggaaauagcuuguu
              *********************	3:::23	3--23	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3195	gauggacacggaaauagcuug
                                                               *********************	52:::72	52--72	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3196	auuuuauuacuccauaucucu
>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:572
	guauuuguggcaugggaagaaaugggauucacugaaaugaugagcuuuccugguggguucuuggauuuccuguuaagugcuugauggacacggaaauagcuuguugguuaauuuauuccuuaauuuauguuauuuuauuacuccauaucucuaauauucuaaaaugauuccuaguuaaguacuauuucucccuggaagauuuuugcguaauaaggaguaguaaaauaaggaacaaaucuaagaauaagcuauucccguauccaucaauccugauggcuuaaaugauauaauauacuaauaauacauguugcugaaaucaguauaucaugaauaugccagaaaugaccugugaaacagccggagaaaguuuugucuccuuucuuauuuuuaaaaccugguaacacuugcauggaauggaacaaaauaaauucaaaaaagagaccggcua
	.(((((.((((((((((((....((((((((((((((........))))..))))))))))....))))))....((((.((((((((.((((.(((((((((((.....((((.(((((..........((((((((((((((.(((....(((.(((((....((....((((.....))))..))....))))).)))........))).))))))))))))))))))).)))).....))))))))))).)))).)))))))).((....))................)))).......((((.(((((....)))))...))))...)))))).)))))...........((((((.....(((((((.(((.((((...............(((.....)))..)))).))))))))))...(((......))).)))))).

###########################################################################################################################

>C18001242.351.1	is_MIRNA
	VAL:	22.63	MeanVal:	424.018014	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugauggacacggaaauagcuuguugguuaauuuauuccuuaauuuauguuauuuuauuacuccauaucucu----aauauucuaaaaugauuccuagu
            ++++++++-++++-+++++++++++-----++++-+++++----------++++++++++++++-+++----||||+++-+++++----++----++++
            ++++++++-++++-+++++++++++-----++++-+++++||||||||||++++++++++++++-+++--------+++-+++++----++--||++++
    REV:    aacuaccuaugcccuuaucgaauaagaaucuaaacaagga----------auaaaaugaugaggaauaaugcguuuuuagaaggucccucuuu--auca
             *********************	2:::22	2--22	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:573.miRNA:3197	ugauggacacggaaauagcuu
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:573.miRNA:3198	uauuuuauuacuccauaucuc
               *********************	4:::24	4--24	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:573.miRNA:3199	auggacacggaaauagcuugu
                *********************	5:::25	5--25	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:573.miRNA:3200	uggacacggaaauagcuuguu
              *********************	3:::23	3--23	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:573.miRNA:3201	gauggacacggaaauagcuug
                                                               *********************	52:::72	52--72	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:573.miRNA:3202	auuuuauuacuccauaucucu
>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:573
	ccugguggguucuuggauuuccuguuaagugcuugauggacacggaaauagcuuguugguuaauuuauuccuuaauuuauguuauuuuauuacuccauaucucuaauauucuaaaaugauuccuaguuaaguacuauuucucccuggaagauuuuugcguaauaaggaguaguaaaauaaggaacaaaucuaagaauaagcuauucccguauccaucaauccugauggcuuaaaugauauaauauacuaauaauacauguugcugaaaucaguauaucaugaauaugccagaaaugaccugugaaacagccggagaaaguuuugucuccuuucuuauuuuuaaaaccugguaacacuugcauggaauggaacaaaauaaauucaaaaaagagaccggc
	.(((((..(((((.....((((((.((((((.((((((((.((((.(((((((((((.....((((.(((((..........((((((((((((((.(((....(((.(((((....((....((((.....))))..))....))))).)))........))).))))))))))))))))))).)))).....))))))))))).)))).))))))))....................................((((.(((((....)))))...))))....((((((.......(((.....)))..(((((........))))).................)))))).)))))))).)))).))))).........((......)).))))).

###########################################################################################################################

>C18001242.357.1	is_MIRNA
	VAL:	22.63	MeanVal:	424.018014	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugauggacacggaaauagcuuguugguuaauuuauuccuuaauuuauguuauuuuauuacuccauaucucu----aauauucuaaaaugauuccuagu
            ++++++++-++++-+++++++++++-----++++-+++++----------++++++++++++++-+++----||||+++-+++++----++----++++
            ++++++++-++++-+++++++++++-----++++-+++++||||||||||++++++++++++++-+++--------+++-+++++----++--||++++
    REV:    aacuaccuaugcccuuaucgaauaagaaucuaaacaagga----------auaaaaugaugaggaauaaugcguuuuuagaaggucccucuuu--auca
             *********************	2:::22	2--22	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:574.miRNA:3203	ugauggacacggaaauagcuu
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:574.miRNA:3204	uauuuuauuacuccauaucuc
               *********************	4:::24	4--24	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:574.miRNA:3205	auggacacggaaauagcuugu
                *********************	5:::25	5--25	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:574.miRNA:3206	uggacacggaaauagcuuguu
              *********************	3:::23	3--23	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:574.miRNA:3207	gauggacacggaaauagcuug
                                                               *********************	52:::72	52--72	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:574.miRNA:3208	auuuuauuacuccauaucucu
>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:574
	ggguucuuggauuuccuguuaagugcuugauggacacggaaauagcuuguugguuaauuuauuccuuaauuuauguuauuuuauuacuccauaucucuaauauucuaaaaugauuccuaguuaaguacuauuucucccuggaagauuuuugcguaauaaggaguaguaaaauaaggaacaaaucuaagaauaagcuauucccguauccaucaauccugauggcuuaaaugauauaauauacuaauaauacauguugcugaaaucaguauaucaugaauaugccagaaaugaccugugaaacagccggagaaaguuuugucuccuuucuuauuuuuaaaaccugguaacacuugcauggaauggaacaaaauaaauucaaaaaagagaccg
	(((((((.....((((((.((((((.((((((((.((((.(((((((((((.....((((.(((((..........((((((((((((((.(((....(((.(((((....((....((((.....))))..))....))))).)))........))).))))))))))))))))))).)))).....))))))))))).)))).))))))))....................................((((.(((((....)))))...))))....((((((.......(((.....)))..(((((........))))).................)))))).)))))))).)))).)))))........(((......))).)).

###########################################################################################################################

>C18001242.359.0	is_MIRNA
	VAL:	74.13	MeanVal:	1329.872466	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugauggacacggaaauagcuuguugguuaauuuauuccuuaauuuauguuauuuuauuacucc
            ++++++++-++++-+++++++++++-----++++-+++++----------++++++++++++++
            ++++++++-++++-+++++++++++-----++++-+++++||||||||||++++++++++++++
    REV:    aacuaccuaugcccuuaucgaauaagaaucuaaacaagga----------auaaaaugaugagg
             *********************	2:::22	2--22	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:575.miRNA:3209	ugauggacacggaaauagcuu
               *********************	4:::24	4--24	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:575.miRNA:3210	auggacacggaaauagcuugu
                *********************	5:::25	5--25	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:575.miRNA:3211	uggacacggaaauagcuuguu
              *********************	3:::23	3--23	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:575.miRNA:3212	gauggacacggaaauagcuug
                          *********************	15:::35	15--35	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:575.miRNA:3213	aauagcuuguugguuaauuua
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:575.miRNA:3214	aaauagcuuguugguuaauuu
>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:575
	guucuuggauuuccuguuaagugcuugauggacacggaaauagcuuguugguuaauuuauuccuuaauuuauguuauuuuauuacuccauaucucuaauauucuaaaaugauuccuaguuaaguacuauuucucccuggaagauuuuugcguaauaaggaguaguaaaauaaggaacaaaucuaagaauaagcuauucccguauccaucaauccugauggcuuaaaugauauaauauacuaauaauacauguugcugaaaucaguauaucaugaauaugccagaaaugaccugugaaacagccggagaaaguuuugucuccuuucuuauuuuuaaaaccugguaacacuugcauggaauggaaca
	(((((.....((((((.((((((.((((((((.((((.(((((((((((.....((((.(((((..........((((((((((((((.............((......))......((((.(((..((((.((....))))))...))).))))..))))))))))))))))))).)))).....))))))))))).)))).))))))))....................................((((.(((((....)))))...))))....((((((.......(((.....)))..(((((........))))).................)))))).)))))))).)))).))))).

###########################################################################################################################

>C18001242.359.1	is_MIRNA
	VAL:	22.63	MeanVal:	424.018014	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugauggacacggaaauagcuuguugguuaauuuauuccuuaauuuauguuauuuuauuacuccauaucucu----aauauucuaaaaugauuccuagu
            ++++++++-++++-+++++++++++-----++++-+++++----------++++++++++++++-+++----||||+++-+++++----++----++++
            ++++++++-++++-+++++++++++-----++++-+++++||||||||||++++++++++++++-+++--------+++-+++++----++--||++++
    REV:    aacuaccuaugcccuuaucgaauaagaaucuaaacaagga----------auaaaaugaugaggaauaaugcguuuuuagaaggucccucuuu--auca
             *********************	2:::22	2--22	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:576.miRNA:3215	ugauggacacggaaauagcuu
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:576.miRNA:3216	uauuuuauuacuccauaucuc
               *********************	4:::24	4--24	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:576.miRNA:3217	auggacacggaaauagcuugu
                *********************	5:::25	5--25	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:576.miRNA:3218	uggacacggaaauagcuuguu
              *********************	3:::23	3--23	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:576.miRNA:3219	gauggacacggaaauagcuug
                                                               *********************	52:::72	52--72	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:576.miRNA:3220	auuuuauuacuccauaucucu
>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:576
	guucuuggauuuccuguuaagugcuugauggacacggaaauagcuuguugguuaauuuauuccuuaauuuauguuauuuuauuacuccauaucucuaauauucuaaaaugauuccuaguuaaguacuauuucucccuggaagauuuuugcguaauaaggaguaguaaaauaaggaacaaaucuaagaauaagcuauucccguauccaucaauccugauggcuuaaaugauauaauauacuaauaauacauguugcugaaaucaguauaucaugaauaugccagaaaugaccugugaaacagccggagaaaguuuugucuccuuucuuauuuuuaaaaccugguaacacuugcauggaauggaaca
	(((((.....((((((.((((((.((((((((.((((.(((((((((((.....((((.(((((..........((((((((((((((.(((....(((.(((((....((....((((.....))))..))....))))).)))........))).))))))))))))))))))).)))).....))))))))))).)))).))))))))....................................((((.(((((....)))))...))))....((((((.......(((.....)))..(((((........))))).................)))))).)))))))).)))).))))).

###########################################################################################################################

>C18001242.382.0	is_MIRNA
	VAL:	74.13	MeanVal:	1329.872466	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugauggacacggaaauagcuuguugguuaauuuauuccuuaauuuauguuauuuuauuacucc
            ++++++++-++++-+++++++++++-----++++-+++++----------++++++++++++++
            ++++++++-++++-+++++++++++-----++++-+++++||||||||||++++++++++++++
    REV:    aacuaccuaugcccuuaucgaauaagaaucuaaacaagga----------auaaaaugaugagg
             *********************	2:::22	2--22	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:577.miRNA:3221	ugauggacacggaaauagcuu
               *********************	4:::24	4--24	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:577.miRNA:3222	auggacacggaaauagcuugu
                *********************	5:::25	5--25	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:577.miRNA:3223	uggacacggaaauagcuuguu
              *********************	3:::23	3--23	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:577.miRNA:3224	gauggacacggaaauagcuug
                          *********************	15:::35	15--35	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:577.miRNA:3225	aauagcuuguugguuaauuua
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:577.miRNA:3226	aaauagcuuguugguuaauuu
>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:577
	cuugauggacacggaaauagcuuguugguuaauuuauuccuuaauuuauguuauuuuauuacuccauaucucuaauauucuaaaaugauuccuaguuaaguacuauuucucccuggaagauuuuugcguaauaaggaguaguaaaauaaggaacaaaucuaagaauaagcuauucccguauccaucaauccugauggcuuaaaugauauaauauacuaauaauacauguugcugaaaucaguauaucaugaauaugccagaaaugaccugugaaacagccggagaaaguuuugucuccuuucuuauuuuuaaaaccugguaacacuugcauggaauggaacaaaauaaauucaaaaaagagaccggcua
	.((((((((.((((.(((((((((((.....((((.(((((..........((((((((((((((.............((......))......((((.(((..((((.((....))))))...))).))))..))))))))))))))))))).)))).....))))))))))).)))).))))))))......((((.............(((....)))...((((.(((((....)))))...)))).....)))).................((((((.....(((((((.(((.((((...............(((.....)))..)))).))))))))))...(((......))).)))))).

###########################################################################################################################

>C18001242.382.1	is_MIRNA
	VAL:	74.13	MeanVal:	1329.872466	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugauggacacggaaauagcuuguugguuaauuuauuccuuaauuuauguuauuuuauuacucc
            ++++++++-++++-+++++++++++-----++++-+++++----------++++++++++++++
            ++++++++-++++-+++++++++++-----++++-+++++||||||||||++++++++++++++
    REV:    aacuaccuaugcccuuaucgaauaagaaucuaaacaagga----------auaaaaugaugagg
             *********************	2:::22	2--22	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:578.miRNA:3227	ugauggacacggaaauagcuu
               *********************	4:::24	4--24	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:578.miRNA:3228	auggacacggaaauagcuugu
                *********************	5:::25	5--25	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:578.miRNA:3229	uggacacggaaauagcuuguu
              *********************	3:::23	3--23	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:578.miRNA:3230	gauggacacggaaauagcuug
                          *********************	15:::35	15--35	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:578.miRNA:3231	aauagcuuguugguuaauuua
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:578.miRNA:3232	aaauagcuuguugguuaauuu
>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:578
	cuugauggacacggaaauagcuuguugguuaauuuauuccuuaauuuauguuauuuuauuacuccauaucucuaauauucuaaaaugauuccuaguuaaguacuauuucucccuggaagauuuuugcguaauaaggaguaguaaaauaaggaacaaaucuaagaauaagcuauucccguauccaucaauccugauggcuuaaaugauauaauauacuaauaauacauguugcugaaaucaguauaucaugaauaugccagaaaugaccugugaaacagccggagaaaguuuugucuccuuucuuauuuuuaaaaccugguaacacuugcauggaauggaacaaaauaaauucaaaaaagagaccggcua
	.((((((((.((((.(((((((((((.....((((.(((((..........((((((((((((((.............((......))......((((.(((..((((.((....))))))...))).))))..))))))))))))))))))).)))).....))))))))))).)))).))))))))......((((.............(((....)))...((((.(((((....)))))...)))).....)))).................((((((.....(((((((.(((.((((............................)))).))))))))))...(((......))).)))))).

###########################################################################################################################

>C18001242.382.2	is_MIRNA
	VAL:	22.63	MeanVal:	424.018014	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugauggacacggaaauagcuuguugguuaauuuauuccuuaauuuauguuauuuuauuacuccauaucucu----aauauucuaaaaugauuccuagu
            ++++++++-++++-+++++++++++-----++++-+++++----------++++++++++++++-+++----||||+++-+++++----++----++++
            ++++++++-++++-+++++++++++-----++++-+++++||||||||||++++++++++++++-+++--------+++-+++++----++--||++++
    REV:    aacuaccuaugcccuuaucgaauaagaaucuaaacaagga----------auaaaaugaugaggaauaaugcguuuuuagaaggucccucuuu--auca
             *********************	2:::22	2--22	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:579.miRNA:3233	ugauggacacggaaauagcuu
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:579.miRNA:3234	uauuuuauuacuccauaucuc
               *********************	4:::24	4--24	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:579.miRNA:3235	auggacacggaaauagcuugu
                *********************	5:::25	5--25	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:579.miRNA:3236	uggacacggaaauagcuuguu
              *********************	3:::23	3--23	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:579.miRNA:3237	gauggacacggaaauagcuug
                                                               *********************	52:::72	52--72	>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:579.miRNA:3238	auuuuauuacuccauaucucu
>>C18001242.Lu0910.pre-miRNA:579
	cuugauggacacggaaauagcuuguugguuaauuuauuccuuaauuuauguuauuuuauuacuccauaucucuaauauucuaaaaugauuccuaguuaaguacuauuucucccuggaagauuuuugcguaauaaggaguaguaaaauaaggaacaaaucuaagaauaagcuauucccguauccaucaauccugauggcuuaaaugauauaauauacuaauaauacauguugcugaaaucaguauaucaugaauaugccagaaaugaccugugaaacagccggagaaaguuuugucuccuuucuuauuuuuaaaaccugguaacacuugcauggaauggaacaaaauaaauucaaaaaagagaccggcua
	.((((((((.((((.(((((((((((.....((((.(((((..........((((((((((((((.(((....(((.(((((....((....((((.....))))..))....))))).)))........))).))))))))))))))))))).)))).....))))))))))).)))).))))))))......((((.............(((....)))...((((.(((((....)))))...)))).....)))).................((((((.....(((((((.(((.((((...............(((.....)))..)))).))))))))))...(((......))).)))))).

###########################################################################################################################

>C18001656.14.0	is_MIRNA
	VAL:	6.66	MeanVal:	138.507207	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugauuucuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuu----gaucaaaacu
            ++++++-+++++++++-++++++++++++++++--++++-++++++-++-+++++-+++++++++++-+++++++-+++++++++-+++++++++-++-++++||||++++--++++
            ++++++-+++++++++-++++++++++++++++--++++-++++++-++-+++++-+++++++++++-+++++++-+++++++++-+++++++++-++-++++----++++--++++
    REV:    auuaaaaaaaucaaugguaagguauuaaaaaaaagcuguauuacgauugcaccgguuuguguugguuauaaauccucuacucaguugacgguugaauaacaaaacuuuuaggguuga
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3239	ucuuuaguuacaauuccauaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3240	cuuuaguuacaauuccauaau
                *********************	5:::25	5--25	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3241	uucuuuaguuacaauuccaua
              *********************	3:::23	3--23	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3242	auuucuuuaguuacaauucca
               *********************	4:::24	4--24	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3243	uuucuuuaguuacaauuccau
                        *********************	13:::33	13--33	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3244	uuacaauuccauaauuuuuuu
>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580
	uugauuucuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggca
	.((((((.(((((((((.((((((((((((((((..((((.((((((.((.(((((.(((((((((((.(((((((.(((((((((.(((((((((.((.((((((((..((((..((((....(((((((((((.((((((......)))))).))).))))))))....)))).......((((....((.((((((...................)))))))).))))......))))..))))....)))).)).))))))))).))))))))).))))))).))))))))))).))))).)).)))))).))))..)))))))))))))))).))))))))).)))))).((((...(((......)))....))))(((((.(((((...........(((((................((((((((....))))))))))))).....(((((.....))))).))))).))))).

###########################################################################################################################

>C18001656.21.0	is_MIRNA
	VAL:	8.75	MeanVal:	168.579992	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuu----gaucaaaacu
            +++++++++-++++++++++++++++--++++-++++++-++-+++++-+++++++++++-+++++++-+++++++++-+++++++++-++-++++||||++++--++++
            +++++++++-++++++++++++++++--++++-++++++-++-+++++-+++++++++++-+++++++-+++++++++-+++++++++-++-++++----++++--++++
    REV:    aaaucaaugguaagguauuaaaaaaaagcuguauuacgauugcaccgguuuguguugguuauaaauccucuacucaguugacgguugaauaacaaaacuuuuaggguuga
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581.miRNA:3245	uuacaauuccauaauuuuuuu
               *********************	4:::24	4--24	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581.miRNA:3246	aguuacaauuccauaauuuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581.miRNA:3247	uuaguuacaauuccauaauuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581.miRNA:3248	uaguuacaauuccauaauuuu
                *********************	5:::25	5--25	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581.miRNA:3249	guuacaauuccauaauuuuuu
                                                                        *********************	61:::81	61--81	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581.miRNA:3250	cauuuaggugaugaguuaucu
>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581
	cuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggcaugga
	.(((((((((.((((((((((((((((..((((.((((((.((.(((((.(((((((((((.(((((((.(((((((((.(((((((((.((.((((((((..((((..((((....(((((((((((.((((((......)))))).))).))))))))....)))).......((((....((.((((((...................)))))))).))))......))))..))))....)))).)).))))))))).))))))))).))))))).))))))))))).))))).)).)))))).))))..)))))))))))))))).))))))))).....((((((((......)))))))).....((((((((.(((((...........(((((................((((((((....))))))))))))).....(((((.....))))).))))).)))))..)))

###########################################################################################################################

>C18001656.31.0	is_MIRNA
	VAL:	12.60	MeanVal:	228.1407355	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuu----gaucaaaacu
            ++++++++++++++++--++++-++++++-++-+++++-+++++++++++-+++++++-+++++++++-+++++++++-++-++++||||++++--++++
            ++++++++++++++++--++++-++++++-++-+++++-+++++++++++-+++++++-+++++++++-+++++++++-++-++++----++++--++++
    REV:    uaagguauuaaaaaaaagcuguauuacgauugcaccgguuuguguugguuauaaauccucuacucaguugacgguugaauaacaaaacuuuuaggguuga
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:582.miRNA:3251	cauuuaggugaugaguuaucu
                                                                             *********************	66:::86	66--86	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:582.miRNA:3252	uuaucugucaacucaucguuu
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:582.miRNA:3253	agcauuuaggugaugaguuau
                                                                         *********************	62:::82	62--82	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:582.miRNA:3254	ugaguuaucugucaacucauc
                                                                           *********************	64:::84	64--84	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:582.miRNA:3255	aguuaucugucaacucaucgu
                                                                            *********************	65:::85	65--85	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:582.miRNA:3256	guuaucugucaacucaucguu
>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:582
	aauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggcaugga
	.((((((((((((((((..((((.((((((.((.(((((.(((((((((((.(((((((.(((((((((.(((((((((.((.((((((((..((((..((((....(((((((((((.((((((......)))))).))).))))))))....)))).......((((....((.((((((...................)))))))).))))......))))..))))....)))).)).))))))))).))))))))).))))))).))))))))))).))))).)).)))))).))))..)))))))))))))))).(((..((((((((((((....))).))))))))))))....((((((((.(((((...........(((((................((((((((....))))))))))))).....(((((.....))))).))))).)))))..)))

###########################################################################################################################

>C18001656.50.0	is_MIRNA
	VAL:	33.49	MeanVal:	606.2664505	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuu----gaucaaaacu
            ++++-++++++-++-+++++-+++++++++++-+++++++-+++++++++-+++++++++-++-++++||||++++--++++
            ++++-++++++-++-+++++-+++++++++++-+++++++-+++++++++-+++++++++-++-++++----++++--++++
    REV:    cuguauuacgauugcaccgguuuguguugguuauaaauccucuacucaguugacgguugaauaacaaaacuuuuaggguuga
                                            *********************	33:::53	33--53	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:583.miRNA:3257	cauuuaggugaugaguuaucu
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:583.miRNA:3258	uuaucugucaacucaucguuu
                                          *********************	31:::51	31--51	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:583.miRNA:3259	agcauuuaggugaugaguuau
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:583.miRNA:3260	ugaguuaucugucaacucauc
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:583.miRNA:3261	aguuaucugucaacucaucgu
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:583.miRNA:3262	guuaucugucaacucaucguu
>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:583
	gacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggca
	((((.((((((.((.(((((.(((((((((((.(((((((.(((((((((.(((((((((.((.((((((((..((((..((((....(((((((((((.((((((......)))))).))).))))))))....)))).......((((....((.((((((...................)))))))).))))......))))..))))....)))).)).))))))))).))))))))).))))))).))))))))))).))))).)).)))))).)))).............(((((((((..((((((((((((....))).)))))))))))).))))))(((((.(((((...........(((((................((((((((....))))))))))))).....(((((.....))))).))))).))))).

###########################################################################################################################

>C18001656.54.0	is_MIRNA
	VAL:	27.00	MeanVal:	488.701556	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuu----gaucaaaacu
            ++++++-++-+++++-+++++++++++-+++++++-+++++++++-+++++++++-++-++++||||++++--++++
            ++++++-++-+++++-+++++++++++-+++++++-+++++++++-+++++++++-++-++++----++++--++++
    REV:    uuacgauugcaccgguuuguguugguuauaaauccucuacucaguugacgguugaauaacaaaacuuuuaggguuga
                                       *********************	28:::48	28--48	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:584.miRNA:3263	cauuuaggugaugaguuaucu
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:584.miRNA:3264	uuaucugucaacucaucguuu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:584.miRNA:3265	agcauuuaggugaugaguuau
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:584.miRNA:3266	ugaguuaucugucaacucauc
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:584.miRNA:3267	aguuaucugucaacucaucgu
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:584.miRNA:3268	guuaucugucaacucaucguu
>>C18001656.Lu0910.pre-miRNA:584
	gaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggca
	.((((((.((.(((((.(((((((((((.(((((((.(((((((((.(((((((((.((.((((((((..((((..((((....(((((((((((.((((((......)))))).))).))))))))....)))).......((((....((.((((((...................)))))))).))))......))))..))))....)))).)).))))))))).))))))))).))))))).))))))))))).))))).)).))))))..................(((((((((..((((((((((((....))).)))))))))))).))))))(((((.(((((...........(((((................((((((((....))))))))))))).....(((((.....))))).))))).))))).

###########################################################################################################################

>C18002552.267.0	is_MIRNA
	VAL:	16.43	MeanVal:	218.353893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaauuug-----ucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++++-|||||+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++++------+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:585.miRNA:3269	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:585.miRNA:3270	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:585.miRNA:3271	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:585.miRNA:3272	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                                                        *********************	61:::81	59--79	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:585.miRNA:3273	ucgguuuaaaacccuaauuug
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:585.miRNA:3274	agucgguuuaaaacccuaauu
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:585
	acuucuuugucucucauuuuucuugcauuauucacuauacuucaaucccaauucacaaaauaaucacgucauccuuauuauuaucggaauuuaccuauugugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaaga
	.(((((..(((..(((((((..(((((....(((..........................((((((((((.((((((((((((((((((((((.(((((.(((..((((((..((((.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...)))))......)))))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).))))..))))))..))).))))).)))))))))))))))))))))).))))))))))((((.......))))............)))..))))))))))))....))).....))))).

###########################################################################################################################

>C18002552.267.1	is_MIRNA
	VAL:	11.13	MeanVal:	145.0932735	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaau-----uugucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++|||||++-+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++-----++-+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:586.miRNA:3275	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:586.miRNA:3276	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:586.miRNA:3277	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:586.miRNA:3278	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                              *********************	35:::55	35--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:586.miRNA:3279	cgu-gguuuaacuugauaaa-
                                            *********************	33:::53	33--52	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:586.miRNA:3280	cucgu-gguuuaacuugauaa
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:586
	acuucuuugucucucauuuuucuugcauuauucacuauacuucaaucccaauucacaaaauaaucacgucauccuuauuauuaucggaauuuaccuauugugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaaga
	.(((((..(((..(((((((..(((((....(((..........................((((((((((.((((((((((((((((((((((.(((((.(((..((((((..((((.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...))))).)).....)))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).))))..))))))..))).))))).)))))))))))))))))))))).))))))))))((((.......))))............)))..))))))))))))....))).....))))).

###########################################################################################################################

>C18002552.275.0	is_MIRNA
	VAL:	16.43	MeanVal:	218.353893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaauuug-----ucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++++-|||||+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++++------+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:587.miRNA:3281	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:587.miRNA:3282	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:587.miRNA:3283	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:587.miRNA:3284	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                                                        *********************	61:::81	59--79	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:587.miRNA:3285	ucgguuuaaaacccuaauuug
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:587.miRNA:3286	agucgguuuaaaacccuaauu
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:587
	gucucucauuuuucuugcauuauucacuauacuucaaucccaauucacaaaauaaucacgucauccuuauuauuaucggaauuuaccuauugugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgacc
	(((..(((((((..(((((....(((..........................((((((((((.((((((((((((((((((((((.(((((.(((..((((((..((((.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...)))))......)))))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).))))..))))))..))).))))).)))))))))))))))))))))).))))))))))((((.......))))............)))..))))))))))))....))).

###########################################################################################################################

>C18002552.275.1	is_MIRNA
	VAL:	11.13	MeanVal:	145.0932735	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaau-----uugucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++|||||++-+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++-----++-+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:588.miRNA:3287	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:588.miRNA:3288	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:588.miRNA:3289	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:588.miRNA:3290	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                              *********************	35:::55	35--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:588.miRNA:3291	cgu-gguuuaacuugauaaa-
                                            *********************	33:::53	33--52	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:588.miRNA:3292	cucgu-gguuuaacuugauaa
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:588
	gucucucauuuuucuugcauuauucacuauacuucaaucccaauucacaaaauaaucacgucauccuuauuauuaucggaauuuaccuauugugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgacc
	(((..(((((((..(((((....(((..........................((((((((((.((((((((((((((((((((((.(((((.(((..((((((..((((.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...))))).)).....)))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).))))..))))))..))).))))).)))))))))))))))))))))).))))))))))((((.......))))............)))..))))))))))))....))).

###########################################################################################################################

>C18002552.279.0	is_MIRNA
	VAL:	16.43	MeanVal:	218.353893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaauuug-----ucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++++-|||||+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++++------+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:589.miRNA:3293	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:589.miRNA:3294	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:589.miRNA:3295	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:589.miRNA:3296	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                                                        *********************	61:::81	59--79	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:589.miRNA:3297	ucgguuuaaaacccuaauuug
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:589.miRNA:3298	agucgguuuaaaacccuaauu
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:589
	cucauuuuucuugcauuauucacuauacuucaaucccaauucacaaaauaaucacgucauccuuauuauuaucggaauuuaccuauugugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugau
	.(((((((..(((((....(((..........................((((((((((.((((((((((((((((((((((.(((((.(((..((((((..((((.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...)))))......)))))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).))))..))))))..))).))))).)))))))))))))))))))))).))))))))))((((.......))))............)))..)))))))))))).

###########################################################################################################################

>C18002552.279.1	is_MIRNA
	VAL:	11.13	MeanVal:	145.0932735	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaau-----uugucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++|||||++-+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++-----++-+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:590.miRNA:3299	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:590.miRNA:3300	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:590.miRNA:3301	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:590.miRNA:3302	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                              *********************	35:::55	35--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:590.miRNA:3303	cgu-gguuuaacuugauaaa-
                                            *********************	33:::53	33--52	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:590.miRNA:3304	cucgu-gguuuaacuugauaa
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:590
	cucauuuuucuugcauuauucacuauacuucaaucccaauucacaaaauaaucacgucauccuuauuauuaucggaauuuaccuauugugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugau
	.(((((((..(((((....(((..........................((((((((((.((((((((((((((((((((((.(((((.(((..((((((..((((.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...))))).)).....)))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).))))..))))))..))).))))).)))))))))))))))))))))).))))))))))((((.......))))............)))..)))))))))))).

###########################################################################################################################

>C18002552.305.0	is_MIRNA
	VAL:	16.43	MeanVal:	218.353893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaauuug-----ucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++++-|||||+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++++------+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:591.miRNA:3305	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:591.miRNA:3306	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:591.miRNA:3307	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:591.miRNA:3308	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                                                        *********************	61:::81	59--79	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:591.miRNA:3309	ucgguuuaaaacccuaauuug
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:591.miRNA:3310	agucgguuuaaaacccuaauu
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:591.miRNA:3311	accaaaccgguaaugacucgu
                               *********************	20:::40	20--39	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:591.miRNA:3312	aaaccgguaaugacucgu-gg
                             *********************	18:::38	18--37	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:591.miRNA:3313	ccaaaccgguaaugacucgu-
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:591.miRNA:3314	cuaaccaaaccgguaaugacu
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:591.miRNA:3315	aaccaaaccgguaaugacucg
                          *********************	15:::35	15--35	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:591.miRNA:3316	uaaccaaaccgguaaugacuc
>C18002552.305.0	is_MIRNA
	VAL:	3.45	MeanVal:	61.1734211666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaucacgucauccuuauuauuaucggaauuuaccuauugugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguu
            ++++++++++-++++++++++++++++++++++-+++++-+++--++++++--++++-++++++++++--++++
            ++++++++++-++++++++++++++++++++++-+++++-+++--++++++--++++-++++++++++--++++
    REV:    auuagugcagcaggaauaguaauagcuuuaaauugauaaaacgaaaagauagccagaagcagauuugccggcag
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:592.miRNA:3317	ugugucauucuguuagucuac
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:592.miRNA:3318	uauugugucauucuguuaguc
                                                *********************	37:::57	37--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:592.miRNA:3319	auugugucauucuguuagucu
                                             *********************	34:::54	34--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:592.miRNA:3320	ccuauugugucauucuguuag
                                                                        *********************	61:::81	61--81	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:592.miRNA:3321	ucuaaacgaucguu
                                                                      *********************	59:::79	59--79	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:592.miRNA:3322	cgucuaaacgaucguu
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:592.miRNA:3323	auuauuaucggaauuuaccua
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:592.miRNA:3324	auuaucggaauuuaccuauug
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:592.miRNA:3325	uuauuaucggaauuuaccuau
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:592.miRNA:3326	cuuauuauuaucggaauuuac
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:592.miRNA:3327	uauuauuaucggaauuuaccu
                          *********************	15:::35	15--35	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:592.miRNA:3328	uuauuauuaucggaauuuacc
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:592
	acuucaaucccaauucacaaaauaaucacgucauccuuauuauuaucggaauuuaccuauugugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaaga
	.((((((((.............((((((((((.((((((((((((((((((((((.(((((.(((..((((((..((((.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...)))))......)))))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).))))..))))))..))).))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).............(((((.((..(((.((.....)))))..)).)))))...)))).)))).

###########################################################################################################################

>C18002552.305.1	is_MIRNA
	VAL:	11.13	MeanVal:	145.0932735	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaau-----uugucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++|||||++-+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++-----++-+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:593.miRNA:3329	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:593.miRNA:3330	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:593.miRNA:3331	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:593.miRNA:3332	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                              *********************	35:::55	35--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:593.miRNA:3333	cgu-gguuuaacuugauaaa-
                                            *********************	33:::53	33--52	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:593.miRNA:3334	cucgu-gguuuaacuugauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:593.miRNA:3335	accaaaccgguaaugacucgu
                               *********************	20:::40	20--39	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:593.miRNA:3336	aaaccgguaaugacucgu-gg
                             *********************	18:::38	18--37	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:593.miRNA:3337	ccaaaccgguaaugacucgu-
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:593.miRNA:3338	cuaaccaaaccgguaaugacu
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:593.miRNA:3339	aaccaaaccgguaaugacucg
                          *********************	15:::35	15--35	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:593.miRNA:3340	uaaccaaaccgguaaugacuc
>C18002552.305.1	is_MIRNA
	VAL:	3.45	MeanVal:	61.1734211666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaucacgucauccuuauuauuaucggaauuuaccuauugugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguu
            ++++++++++-++++++++++++++++++++++-+++++-+++--++++++--++++-++++++++++--++++
            ++++++++++-++++++++++++++++++++++-+++++-+++--++++++--++++-++++++++++--++++
    REV:    auuagugcagcaggaauaguaauagcuuuaaauugauaaaacgaaaagauagccagaagcagauuugccggcag
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:594.miRNA:3341	ugugucauucuguuagucuac
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:594.miRNA:3342	uauugugucauucuguuaguc
                                                *********************	37:::57	37--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:594.miRNA:3343	auugugucauucuguuagucu
                                             *********************	34:::54	34--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:594.miRNA:3344	ccuauugugucauucuguuag
                                              *********************	35:::55	35--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:594.miRNA:3345	cuauugugucauucuguuagu
                                            *********************	33:::53	33--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:594.miRNA:3346	accuauugugucauucuguua
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:594.miRNA:3347	auuauuaucggaauuuaccua
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:594.miRNA:3348	auuaucggaauuuaccuauug
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:594.miRNA:3349	uuauuaucggaauuuaccuau
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:594.miRNA:3350	cuuauuauuaucggaauuuac
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:594.miRNA:3351	uauuauuaucggaauuuaccu
                          *********************	15:::35	15--35	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:594.miRNA:3352	uuauuauuaucggaauuuacc
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:594
	acuucaaucccaauucacaaaauaaucacgucauccuuauuauuaucggaauuuaccuauugugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaaga
	.((((((((.............((((((((((.((((((((((((((((((((((.(((((.(((..((((((..((((.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...))))).)).....)))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).))))..))))))..))).))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).............(((((.((..(((.((.....)))))..)).)))))...)))).)))).

###########################################################################################################################

>C18002552.317.0	is_MIRNA
	VAL:	16.43	MeanVal:	218.353893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaauuug-----ucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++++-|||||+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++++------+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:595.miRNA:3353	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:595.miRNA:3354	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:595.miRNA:3355	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:595.miRNA:3356	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                                                        *********************	61:::81	59--79	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:595.miRNA:3357	ucgguuuaaaacccuaauuug
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:595.miRNA:3358	agucgguuuaaaacccuaauu
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:595.miRNA:3359	accaaaccgguaaugacucgu
                               *********************	20:::40	20--39	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:595.miRNA:3360	aaaccgguaaugacucgu-gg
                             *********************	18:::38	18--37	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:595.miRNA:3361	ccaaaccgguaaugacucgu-
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:595.miRNA:3362	cuaaccaaaccgguaaugacu
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:595.miRNA:3363	aaccaaaccgguaaugacucg
                          *********************	15:::35	15--35	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:595.miRNA:3364	uaaccaaaccgguaaugacuc
>C18002552.317.0	is_MIRNA
	VAL:	3.45	MeanVal:	61.1734211666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaucacgucauccuuauuauuaucggaauuuaccuauugugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguu
            ++++++++++-++++++++++++++++++++++-+++++-+++--++++++--++++-++++++++++--++++
            ++++++++++-++++++++++++++++++++++-+++++-+++--++++++--++++-++++++++++--++++
    REV:    auuagugcagcaggaauaguaauagcuuuaaauugauaaaacgaaaagauagccagaagcagauuugccggcag
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:596.miRNA:3365	ugugucauucuguuagucuac
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:596.miRNA:3366	uauugugucauucuguuaguc
                                                *********************	37:::57	37--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:596.miRNA:3367	auugugucauucuguuagucu
                                             *********************	34:::54	34--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:596.miRNA:3368	ccuauugugucauucuguuag
                                                                        *********************	61:::81	61--81	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:596.miRNA:3369	ucuaaacgaucguu
                                                                      *********************	59:::79	59--79	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:596.miRNA:3370	cgucuaaacgaucguu
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:596.miRNA:3371	auuauuaucggaauuuaccua
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:596.miRNA:3372	auuaucggaauuuaccuauug
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:596.miRNA:3373	uuauuaucggaauuuaccuau
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:596.miRNA:3374	cuuauuauuaucggaauuuac
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:596.miRNA:3375	uauuauuaucggaauuuaccu
                          *********************	15:::35	15--35	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:596.miRNA:3376	uuauuauuaucggaauuuacc
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:596
	auucacaaaauaaucacgucauccuuauuauuaucggaauuuaccuauugugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaagaaa
	.(((......((((((((((.((((((((((((((((((((((.(((((.(((..((((((..((((.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...)))))......)))))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).))))..))))))..))).))))).)))))))))))))))))))))).))))))))))..(((((((....(((((.((..(((.((.....)))))..)).)))))....)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18002552.317.1	is_MIRNA
	VAL:	11.13	MeanVal:	145.0932735	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaau-----uugucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++|||||++-+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++-----++-+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:597.miRNA:3377	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:597.miRNA:3378	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:597.miRNA:3379	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:597.miRNA:3380	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                              *********************	35:::55	35--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:597.miRNA:3381	cgu-gguuuaacuugauaaa-
                                            *********************	33:::53	33--52	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:597.miRNA:3382	cucgu-gguuuaacuugauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:597.miRNA:3383	accaaaccgguaaugacucgu
                               *********************	20:::40	20--39	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:597.miRNA:3384	aaaccgguaaugacucgu-gg
                             *********************	18:::38	18--37	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:597.miRNA:3385	ccaaaccgguaaugacucgu-
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:597.miRNA:3386	cuaaccaaaccgguaaugacu
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:597.miRNA:3387	aaccaaaccgguaaugacucg
                          *********************	15:::35	15--35	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:597.miRNA:3388	uaaccaaaccgguaaugacuc
>C18002552.317.1	is_MIRNA
	VAL:	3.45	MeanVal:	61.1734211666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaucacgucauccuuauuauuaucggaauuuaccuauugugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguu
            ++++++++++-++++++++++++++++++++++-+++++-+++--++++++--++++-++++++++++--++++
            ++++++++++-++++++++++++++++++++++-+++++-+++--++++++--++++-++++++++++--++++
    REV:    auuagugcagcaggaauaguaauagcuuuaaauugauaaaacgaaaagauagccagaagcagauuugccggcag
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:598.miRNA:3389	ugugucauucuguuagucuac
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:598.miRNA:3390	uauugugucauucuguuaguc
                                                *********************	37:::57	37--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:598.miRNA:3391	auugugucauucuguuagucu
                                             *********************	34:::54	34--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:598.miRNA:3392	ccuauugugucauucuguuag
                                              *********************	35:::55	35--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:598.miRNA:3393	cuauugugucauucuguuagu
                                            *********************	33:::53	33--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:598.miRNA:3394	accuauugugucauucuguua
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:598.miRNA:3395	auuauuaucggaauuuaccua
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:598.miRNA:3396	auuaucggaauuuaccuauug
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:598.miRNA:3397	uuauuaucggaauuuaccuau
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:598.miRNA:3398	cuuauuauuaucggaauuuac
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:598.miRNA:3399	uauuauuaucggaauuuaccu
                          *********************	15:::35	15--35	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:598.miRNA:3400	uuauuauuaucggaauuuacc
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:598
	auucacaaaauaaucacgucauccuuauuauuaucggaauuuaccuauugugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaagaaa
	.(((......((((((((((.((((((((((((((((((((((.(((((.(((..((((((..((((.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...))))).)).....)))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).))))..))))))..))).))))).)))))))))))))))))))))).))))))))))..(((((((....(((((.((..(((.((.....)))))..)).)))))....)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18002552.326.0	is_MIRNA
	VAL:	16.43	MeanVal:	218.353893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaauuug-----ucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++++-|||||+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++++------+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:599.miRNA:3401	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:599.miRNA:3402	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:599.miRNA:3403	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:599.miRNA:3404	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                                                        *********************	61:::81	59--79	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:599.miRNA:3405	ucgguuuaaaacccuaauuug
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:599.miRNA:3406	agucgguuuaaaacccuaauu
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:599.miRNA:3407	accaaaccgguaaugacucgu
                               *********************	20:::40	20--39	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:599.miRNA:3408	aaaccgguaaugacucgu-gg
                             *********************	18:::38	18--37	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:599.miRNA:3409	ccaaaccgguaaugacucgu-
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:599.miRNA:3410	cuaaccaaaccgguaaugacu
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:599.miRNA:3411	aaccaaaccgguaaugacucg
                          *********************	15:::35	15--35	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:599.miRNA:3412	uaaccaaaccgguaaugacuc
>C18002552.326.0	is_MIRNA
	VAL:	3.45	MeanVal:	61.1734211666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaucacgucauccuuauuauuaucggaauuuaccuauugugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguu
            ++++++++++-++++++++++++++++++++++-+++++-+++--++++++--++++-++++++++++--++++
            ++++++++++-++++++++++++++++++++++-+++++-+++--++++++--++++-++++++++++--++++
    REV:    auuagugcagcaggaauaguaauagcuuuaaauugauaaaacgaaaagauagccagaagcagauuugccggcag
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:600.miRNA:3413	ugugucauucuguuagucuac
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:600.miRNA:3414	uauugugucauucuguuaguc
                                                *********************	37:::57	37--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:600.miRNA:3415	auugugucauucuguuagucu
                                             *********************	34:::54	34--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:600.miRNA:3416	ccuauugugucauucuguuag
                                                                        *********************	61:::81	61--81	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:600.miRNA:3417	ucuaaacgaucguu
                                                                      *********************	59:::79	59--79	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:600.miRNA:3418	cgucuaaacgaucguu
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:600.miRNA:3419	auuauuaucggaauuuaccua
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:600.miRNA:3420	auuaucggaauuuaccuauug
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:600.miRNA:3421	uuauuaucggaauuuaccuau
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:600.miRNA:3422	cuuauuauuaucggaauuuac
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:600.miRNA:3423	uauuauuaucggaauuuaccu
                          *********************	15:::35	15--35	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:600.miRNA:3424	uuauuauuaucggaauuuacc
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:600
	auaaucacgucauccuuauuauuaucggaauuuaccuauugugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaag
	.((((((((((.((((((((((((((((((((((.(((((.(((..((((((..((((.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...)))))......)))))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).))))..))))))..))).))))).)))))))))))))))))))))).))))))))))..(((((((....(((((.((..(((.((.....)))))..)).)))))....))))))).

###########################################################################################################################

>C18002552.326.1	is_MIRNA
	VAL:	11.13	MeanVal:	145.0932735	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaau-----uugucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++|||||++-+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++-----++-+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:601.miRNA:3425	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:601.miRNA:3426	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:601.miRNA:3427	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:601.miRNA:3428	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                              *********************	35:::55	35--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:601.miRNA:3429	cgu-gguuuaacuugauaaa-
                                            *********************	33:::53	33--52	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:601.miRNA:3430	cucgu-gguuuaacuugauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:601.miRNA:3431	accaaaccgguaaugacucgu
                               *********************	20:::40	20--39	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:601.miRNA:3432	aaaccgguaaugacucgu-gg
                             *********************	18:::38	18--37	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:601.miRNA:3433	ccaaaccgguaaugacucgu-
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:601.miRNA:3434	cuaaccaaaccgguaaugacu
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:601.miRNA:3435	aaccaaaccgguaaugacucg
                          *********************	15:::35	15--35	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:601.miRNA:3436	uaaccaaaccgguaaugacuc
>C18002552.326.1	is_MIRNA
	VAL:	3.45	MeanVal:	61.1734211666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaucacgucauccuuauuauuaucggaauuuaccuauugugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguu
            ++++++++++-++++++++++++++++++++++-+++++-+++--++++++--++++-++++++++++--++++
            ++++++++++-++++++++++++++++++++++-+++++-+++--++++++--++++-++++++++++--++++
    REV:    auuagugcagcaggaauaguaauagcuuuaaauugauaaaacgaaaagauagccagaagcagauuugccggcag
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:602.miRNA:3437	ugugucauucuguuagucuac
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:602.miRNA:3438	uauugugucauucuguuaguc
                                                *********************	37:::57	37--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:602.miRNA:3439	auugugucauucuguuagucu
                                             *********************	34:::54	34--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:602.miRNA:3440	ccuauugugucauucuguuag
                                              *********************	35:::55	35--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:602.miRNA:3441	cuauugugucauucuguuagu
                                            *********************	33:::53	33--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:602.miRNA:3442	accuauugugucauucuguua
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:602.miRNA:3443	auuauuaucggaauuuaccua
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:602.miRNA:3444	auuaucggaauuuaccuauug
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:602.miRNA:3445	uuauuaucggaauuuaccuau
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:602.miRNA:3446	cuuauuauuaucggaauuuac
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:602.miRNA:3447	uauuauuaucggaauuuaccu
                          *********************	15:::35	15--35	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:602.miRNA:3448	uuauuauuaucggaauuuacc
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:602
	auaaucacgucauccuuauuauuaucggaauuuaccuauugugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaag
	.((((((((((.((((((((((((((((((((((.(((((.(((..((((((..((((.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...))))).)).....)))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).))))..))))))..))).))))).)))))))))))))))))))))).))))))))))..(((((((....(((((.((..(((.((.....)))))..)).)))))....))))))).

###########################################################################################################################

>C18002552.337.0	is_MIRNA
	VAL:	16.43	MeanVal:	218.353893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaauuug-----ucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++++-|||||+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++++------+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:603.miRNA:3449	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:603.miRNA:3450	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:603.miRNA:3451	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:603.miRNA:3452	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                                                        *********************	61:::81	59--79	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:603.miRNA:3453	ucgguuuaaaacccuaauuug
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:603.miRNA:3454	agucgguuuaaaacccuaauu
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:603
	auccuuauuauuaucggaauuuaccuauugugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaag
	.((((((((((((((((((((((.(((((.(((..((((((..((((.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...)))))......)))))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).))))..))))))..))).))))).)))))))))))))))))))))).............(((((((....(((((.((..(((.((.....)))))..)).)))))....))))))).

###########################################################################################################################

>C18002552.337.1	is_MIRNA
	VAL:	11.13	MeanVal:	145.0932735	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaau-----uugucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++|||||++-+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++-----++-+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:604.miRNA:3455	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:604.miRNA:3456	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:604.miRNA:3457	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:604.miRNA:3458	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                              *********************	35:::55	35--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:604.miRNA:3459	cgu-gguuuaacuugauaaa-
                                            *********************	33:::53	33--52	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:604.miRNA:3460	cucgu-gguuuaacuugauaa
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:604
	auccuuauuauuaucggaauuuaccuauugugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaag
	.((((((((((((((((((((((.(((((.(((..((((((..((((.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...))))).)).....)))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).))))..))))))..))).))))).)))))))))))))))))))))).............(((((((....(((((.((..(((.((.....)))))..)).)))))....))))))).

###########################################################################################################################

>C18002552.360.0	is_MIRNA
	VAL:	16.43	MeanVal:	218.353893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaauuug-----ucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++++-|||||+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++++------+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:605.miRNA:3461	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:605.miRNA:3462	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:605.miRNA:3463	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:605.miRNA:3464	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                                                        *********************	61:::81	59--79	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:605.miRNA:3465	ucgguuuaaaacccuaauuug
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:605.miRNA:3466	agucgguuuaaaacccuaauu
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:605
	ccuauugugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaagaaaa
	.(((((.(((..((((((..((((.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...)))))......)))))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).))))..))))))..))).))))).....((((.....((((..((.(((.((.(((.((((.......))))....((((((...)))))).....))).)).))).)).))))...)))).

###########################################################################################################################

>C18002552.360.1	is_MIRNA
	VAL:	11.13	MeanVal:	145.0932735	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaau-----uugucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++|||||++-+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++-----++-+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:606.miRNA:3467	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:606.miRNA:3468	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:606.miRNA:3469	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:606.miRNA:3470	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                              *********************	35:::55	35--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:606.miRNA:3471	cgu-gguuuaacuugauaaa-
                                            *********************	33:::53	33--52	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:606.miRNA:3472	cucgu-gguuuaacuugauaa
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:606
	ccuauugugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaagaaaa
	.(((((.(((..((((((..((((.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...))))).)).....)))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).))))..))))))..))).))))).....((((.....((((..((.(((.((.(((.((((.......))))....((((((...)))))).....))).)).))).)).))))...)))).

###########################################################################################################################

>C18002552.366.0	is_MIRNA
	VAL:	16.43	MeanVal:	218.353893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaauuug-----ucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++++-|||||+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++++------+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:607.miRNA:3473	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:607.miRNA:3474	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:607.miRNA:3475	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:607.miRNA:3476	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                                                        *********************	61:::81	59--79	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:607.miRNA:3477	ucgguuuaaaacccuaauuug
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:607.miRNA:3478	agucgguuuaaaacccuaauu
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:607
	gugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaagaaaa
	.(((..((((((..((((.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...)))))......)))))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).))))..))))))..)))...........((((.....((((..((.(((.((.(((.((((.......))))....((((((...)))))).....))).)).))).)).))))...)))).

###########################################################################################################################

>C18002552.366.1	is_MIRNA
	VAL:	11.13	MeanVal:	145.0932735	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaau-----uugucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++|||||++-+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++-----++-+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:608.miRNA:3479	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:608.miRNA:3480	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:608.miRNA:3481	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:608.miRNA:3482	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                              *********************	35:::55	35--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:608.miRNA:3483	cgu-gguuuaacuugauaaa-
                                            *********************	33:::53	33--52	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:608.miRNA:3484	cucgu-gguuuaacuugauaa
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:608
	gugucauucuguuagucuacgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaagaaaa
	.(((..((((((..((((.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...))))).)).....)))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).))))..))))))..)))...........((((.....((((..((.(((.((.(((.((((.......))))....((((((...)))))).....))).)).))).)).))))...)))).

###########################################################################################################################

>C18002552.371.0	is_MIRNA
	VAL:	16.43	MeanVal:	218.353893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaauuug-----ucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++++-|||||+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++++------+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:609.miRNA:3485	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:609.miRNA:3486	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:609.miRNA:3487	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:609.miRNA:3488	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                                                        *********************	61:::81	59--79	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:609.miRNA:3489	ucgguuuaaaacccuaauuug
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:609.miRNA:3490	agucgguuuaaaacccuaauu
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:609
	auucuguuagucuacgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaagaaaa
	.((((((..((((.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...)))))......)))))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).))))..))))))................((((.....((((..((.(((.((.(((.((((.......))))....((((((...)))))).....))).)).))).)).))))...)))).

###########################################################################################################################

>C18002552.371.1	is_MIRNA
	VAL:	11.13	MeanVal:	145.0932735	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaau-----uugucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++|||||++-+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++-----++-+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:610.miRNA:3491	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:610.miRNA:3492	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:610.miRNA:3493	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:610.miRNA:3494	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                              *********************	35:::55	35--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:610.miRNA:3495	cgu-gguuuaacuugauaaa-
                                            *********************	33:::53	33--52	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:610.miRNA:3496	cucgu-gguuuaacuugauaa
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:610
	auucuguuagucuacgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaagaaaa
	.((((((..((((.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...))))).)).....)))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).))))..))))))................((((.....((((..((.(((.((.(((.((((.......))))....((((((...)))))).....))).)).))).)).))))...)))).

###########################################################################################################################

>C18002552.379.0	is_MIRNA
	VAL:	16.43	MeanVal:	218.353893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaauuug-----ucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++++-|||||+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++++------+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:611.miRNA:3497	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:611.miRNA:3498	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:611.miRNA:3499	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:611.miRNA:3500	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                                                        *********************	61:::81	59--79	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:611.miRNA:3501	ucgguuuaaaacccuaauuug
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:611.miRNA:3502	agucgguuuaaaacccuaauu
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:611
	agucuacgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaagaaaa
	.((((.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...)))))......)))))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).))))........................((((.....((((..((.(((.((.(((.((((.......))))....((((((...)))))).....))).)).))).)).))))...)))).

###########################################################################################################################

>C18002552.379.1	is_MIRNA
	VAL:	11.13	MeanVal:	145.0932735	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaau-----uugucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++|||||++-+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++-----++-+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:612.miRNA:3503	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:612.miRNA:3504	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:612.miRNA:3505	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:612.miRNA:3506	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                              *********************	35:::55	35--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:612.miRNA:3507	cgu-gguuuaacuugauaaa-
                                            *********************	33:::53	33--52	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:612.miRNA:3508	cucgu-gguuuaacuugauaa
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:612
	agucuacgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaagaaaa
	.((((.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...))))).)).....)))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).))))........................((((.....((((..((.(((.((.(((.((((.......))))....((((((...)))))).....))).)).))).)).))))...)))).

###########################################################################################################################

>C18002552.384.0	is_MIRNA
	VAL:	16.43	MeanVal:	218.353893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaauuug-----ucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++++-|||||+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++++------+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:613.miRNA:3509	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:613.miRNA:3510	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:613.miRNA:3511	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:613.miRNA:3512	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                                                        *********************	61:::81	59--79	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:613.miRNA:3513	ucgguuuaaaacccuaauuug
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:613.miRNA:3514	agucgguuuaaaacccuaauu
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:613
	acgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaagaaaa
	.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...)))))......)))))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).............................((((.....((((..((.(((.((.(((.((((.......))))....((((((...)))))).....))).)).))).)).))))...)))).

###########################################################################################################################

>C18002552.384.1	is_MIRNA
	VAL:	11.13	MeanVal:	145.0932735	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaau-----uugucaacuaugaau
            ++++--++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++|||||++-+++++---++++
            ++++||++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++-----++-+++++---++++
    REV:    aagg--caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:614.miRNA:3515	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:614.miRNA:3516	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                *********************	37:::57	37--55	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:614.miRNA:3517	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                             *********************	34:::54	34--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:614.miRNA:3518	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                              *********************	35:::55	35--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:614.miRNA:3519	cgu-gguuuaacuugauaaa-
                                            *********************	33:::53	33--52	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:614.miRNA:3520	cucgu-gguuuaacuugauaa
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:614
	acgucuaaacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaagaaaa
	.((((((((((..((((.(((........)))....((((..((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...))))).)).....)))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))))))..))))..)))))))))).............................((((.....((((..((.(((.((.(((.((((.......))))....((((((...)))))).....))).)).))).)).))))...)))).

###########################################################################################################################

>C18002552.391.0	is_MIRNA
	VAL:	10.27	MeanVal:	136.465868	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccau---gucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaauuug-----ucaacuaugaau
            +++++|||++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++++-|||||+++++---++++
            +++++---++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++++------+++++---++++
    REV:    agguaaggcaguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                    *********************	41:::61	37--56	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:615.miRNA:3521	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                                 *********************	38:::58	35--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:615.miRNA:3522	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                  *********************	39:::59	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:615.miRNA:3523	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                               *********************	36:::56	33--52	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:615.miRNA:3524	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                                                          *********************	63:::83	58--78	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:615.miRNA:3525	ucgguuuaaaacccuaauuug
                                                                        *********************	61:::81	56--76	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:615.miRNA:3526	agucgguuuaaaacccuaauu
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:615
	aacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaag
	.(((.(((((.((((..((((..((((...(((((((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...)))))......)))))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))...)))))..((..((((..((.....)).))))...))......))))....)))).)))).....)))))))).......(((((((....(((((.((..(((.((.....)))))..)).)))))....))))))).

###########################################################################################################################

>C18002552.391.1	is_MIRNA
	VAL:	7.45	MeanVal:	97.127618	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccau---gucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaau-----uugucaacuaugaau
            +++++|||++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++|||||++-+++++---++++
            +++++---++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++-----++-+++++---++++
    REV:    agguaaggcaguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                    *********************	41:::61	37--56	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:616.miRNA:3527	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                                 *********************	38:::58	35--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:616.miRNA:3528	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                  *********************	39:::59	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:616.miRNA:3529	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                               *********************	36:::56	33--52	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:616.miRNA:3530	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                                *********************	37:::57	34--52	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:616.miRNA:3531	cgu-gguuuaacuugauaaa-
                                              *********************	35:::55	32--51	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:616.miRNA:3532	cucgu-gguuuaacuugauaa
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:616
	aacgaucguuacauuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaag
	.(((.(((((.((((..((((..((((...(((((((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...))))).)).....)))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))...)))))..((..((((..((.....)).))))...))......))))....)))).)))).....)))))))).......(((((((....(((((.((..(((.((.....)))))..)).)))))....))))))).

###########################################################################################################################

>C18002552.403.0	is_MIRNA
	VAL:	49.12	MeanVal:	652.740208166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaauuug-----ucaacuaugaau
            ++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++++-|||||+++++---++++
            ++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++++------+++++---++++
    REV:    caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                            *********************	33:::53	32--51	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:617.miRNA:3533	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                         *********************	30:::50	30--48	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:617.miRNA:3534	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                          *********************	31:::51	31--49	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:617.miRNA:3535	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                       *********************	28:::48	28--47	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:617.miRNA:3536	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:617.miRNA:3537	ucgguuuaaaacccuaauuug
                                                                *********************	53:::73	51--71	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:617.miRNA:3538	agucgguuuaaaacccuaauu
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:617
	auuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaagaa
	.(((((((((......((((...((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...)))))......)))))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).)))))))).((((((....))))))....))))..(((......(((......))).....)))..........((.(((.((.(((.((((.......))))....((((((...)))))).....))).)).))).)).))))))))).

###########################################################################################################################

>C18002552.403.1	is_MIRNA
	VAL:	25.40	MeanVal:	330.9899985	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaau-----uugucaacuaugaau
            ++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++|||||++-+++++---++++
            ++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++-----++-+++++---++++
    REV:    caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                            *********************	33:::53	32--51	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:618.miRNA:3539	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                         *********************	30:::50	30--48	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:618.miRNA:3540	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                          *********************	31:::51	31--49	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:618.miRNA:3541	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                       *********************	28:::48	28--47	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:618.miRNA:3542	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                        *********************	29:::49	29--47	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:618.miRNA:3543	cgu-gguuuaacuugauaaa-
                                      *********************	27:::47	27--46	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:618.miRNA:3544	cucgu-gguuuaacuugauaa
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:618
	auuuuuugauaugacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaagaa
	.(((((((((......((((...((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...))))).)).....)))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).)))))))).((((((....))))))....))))..(((......(((......))).....)))..........((.(((.((.(((.((((.......))))....((((((...)))))).....))).)).))).)).))))))))).

###########################################################################################################################

>C18002552.413.0	is_MIRNA
	VAL:	10.27	MeanVal:	136.465868	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccau---gucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaauuug-----ucaacuaugaau
            +++++|||++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++++-|||||+++++---++++
            +++++---++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++++------+++++---++++
    REV:    agguaaggcaguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                    *********************	41:::61	37--56	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:619.miRNA:3545	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                                 *********************	38:::58	35--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:619.miRNA:3546	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                  *********************	39:::59	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:619.miRNA:3547	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                               *********************	36:::56	33--52	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:619.miRNA:3548	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                                                          *********************	63:::83	58--78	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:619.miRNA:3549	ucgguuuaaaacccuaauuug
                                                                        *********************	61:::81	56--76	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:619.miRNA:3550	agucgguuuaaaacccuaauu
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:619
	augacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaagaaaa
	.((((...(((((((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...)))))......)))))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))...)))))..((..((((..((.....)).))))...))......))))..((((.....((((..((.(((.((.(((.((((.......))))....((((((...)))))).....))).)).))).)).))))...)))).

###########################################################################################################################

>C18002552.413.1	is_MIRNA
	VAL:	7.45	MeanVal:	97.127618	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccau---gucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaau-----uugucaacuaugaau
            +++++|||++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++|||||++-+++++---++++
            +++++---++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++-----++-+++++---++++
    REV:    agguaaggcaguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                                    *********************	41:::61	37--56	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:620.miRNA:3551	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                                 *********************	38:::58	35--53	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:620.miRNA:3552	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                                  *********************	39:::59	36--54	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:620.miRNA:3553	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                               *********************	36:::56	33--52	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:620.miRNA:3554	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                                *********************	37:::57	34--52	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:620.miRNA:3555	cgu-gguuuaacuugauaaa-
                                              *********************	35:::55	32--51	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:620.miRNA:3556	cucgu-gguuuaacuugauaa
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:620
	augacacuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaagaaaa
	.((((...(((((((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...))))).)).....)))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).))))))))...)))))..((..((((..((.....)).))))...))......))))..((((.....((((..((.(((.((.(((.((((.......))))....((((((...)))))).....))).)).))).)).))))...)))).

###########################################################################################################################

>C18002552.418.0	is_MIRNA
	VAL:	49.12	MeanVal:	652.740208166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaauuug-----ucaacuaugaau
            ++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++++-|||||+++++---++++
            ++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++++------+++++---++++
    REV:    caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                            *********************	33:::53	32--51	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:621.miRNA:3557	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                         *********************	30:::50	30--48	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:621.miRNA:3558	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                          *********************	31:::51	31--49	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:621.miRNA:3559	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                       *********************	28:::48	28--47	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:621.miRNA:3560	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:621.miRNA:3561	ucgguuuaaaacccuaauuug
                                                                *********************	53:::73	51--71	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:621.miRNA:3562	agucgguuuaaaacccuaauu
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:621
	acuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaagaaaa
	.((((...((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...)))))......)))))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).)))))))).((((((....))))))....))))..........................((((.....((((..((.(((.((.(((.((((.......))))....((((((...)))))).....))).)).))).)).))))...)))).

###########################################################################################################################

>C18002552.418.1	is_MIRNA
	VAL:	25.40	MeanVal:	330.9899985	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaau-----uugucaacuaugaau
            ++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++|||||++-+++++---++++
            ++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++-----++-+++++---++++
    REV:    caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                            *********************	33:::53	32--51	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:622.miRNA:3563	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                         *********************	30:::50	30--48	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:622.miRNA:3564	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                          *********************	31:::51	31--49	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:622.miRNA:3565	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                       *********************	28:::48	28--47	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:622.miRNA:3566	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                        *********************	29:::49	29--47	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:622.miRNA:3567	cgu-gguuuaacuugauaaa-
                                      *********************	27:::47	27--46	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:622.miRNA:3568	cucgu-gguuuaacuugauaa
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:622
	acuuccaugucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaagaaaa
	.((((...((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...))))).)).....)))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).)))))))).((((((....))))))....))))..........................((((.....((((..((.(((.((.(((.((((.......))))....((((((...)))))).....))).)).))).)).))))...)))).

###########################################################################################################################

>C18002552.426.0	is_MIRNA
	VAL:	49.12	MeanVal:	652.740208166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaauuug-----ucaacuaugaau
            ++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++++-|||||+++++---++++
            ++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++++------+++++---++++
    REV:    caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                            *********************	33:::53	32--51	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:623.miRNA:3569	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                         *********************	30:::50	30--48	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:623.miRNA:3570	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                          *********************	31:::51	31--49	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:623.miRNA:3571	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                       *********************	28:::48	28--47	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:623.miRNA:3572	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:623.miRNA:3573	ucgguuuaaaacccuaauuug
                                                                *********************	53:::73	51--71	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:623.miRNA:3574	agucgguuuaaaacccuaauu
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:623
	gucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaagaaaa
	((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...)))))......)))))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).)))))))).((((((....))))))..................................((((.....((((..((.(((.((.(((.((((.......))))....((((((...)))))).....))).)).))).)).))))...)))).

###########################################################################################################################

>C18002552.426.1	is_MIRNA
	VAL:	49.12	MeanVal:	652.740208166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaauuug-----ucaacuaugaau
            ++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++++-|||||+++++---++++
            ++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++++------+++++---++++
    REV:    caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                            *********************	33:::53	32--51	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:624.miRNA:3575	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                         *********************	30:::50	30--48	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:624.miRNA:3576	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                          *********************	31:::51	31--49	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:624.miRNA:3577	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                       *********************	28:::48	28--47	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:624.miRNA:3578	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:624.miRNA:3579	ucgguuuaaaacccuaauuug
                                                                *********************	53:::73	51--71	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:624.miRNA:3580	agucgguuuaaaacccuaauu
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:624
	gucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaagaaaa
	((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...)))))......)))))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).)))))))).((((((....))))))...((.....))......................((((.....((((..((.(((.((.(((.((((.......))))....((((((...)))))).....))).)).))).)).))))...)))).

###########################################################################################################################

>C18002552.426.2	is_MIRNA
	VAL:	25.40	MeanVal:	330.9899985	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaau-----uugucaacuaugaau
            ++++++++-++++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++|||||++-+++++---++++
            ++++++++-++++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++-----++-+++++---++++
    REV:    caguugagcuugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                            *********************	33:::53	32--51	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:625.miRNA:3581	gguuuaacuugauaaa-ucga
                                         *********************	30:::50	30--48	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:625.miRNA:3582	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                          *********************	31:::51	31--49	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:625.miRNA:3583	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                                       *********************	28:::48	28--47	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:625.miRNA:3584	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                        *********************	29:::49	29--47	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:625.miRNA:3585	cgu-gguuuaacuugauaaa-
                                      *********************	27:::47	27--46	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:625.miRNA:3586	cucgu-gguuuaacuugauaa
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:625
	gucagcucuaaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgauuagaagaaaa
	((((((((.((((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...))))).)).....)))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))).)))))))).((((((....))))))..................................((((.....((((..((.(((.((.(((.((((.......))))....((((((...)))))).....))).)).))).)).))))...)))).

###########################################################################################################################

>C18002552.435.0	is_MIRNA
	VAL:	21.62	MeanVal:	287.34692	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaauuug-----ucaacuaugaau
            +++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++++-|||||+++++---++++
            +++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++++------+++++---++++
    REV:    ugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                  *********************	23:::43	22--41	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:626.miRNA:3587	gguuuaacuugauaaa-ucga
                               *********************	20:::40	20--38	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:626.miRNA:3588	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                *********************	21:::41	21--39	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:626.miRNA:3589	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                             *********************	18:::38	18--37	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:626.miRNA:3590	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                                                        *********************	45:::65	43--63	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:626.miRNA:3591	ucgguuuaaaacccuaauuug
                                                      *********************	43:::63	41--61	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:626.miRNA:3592	agucgguuuaaaacccuaauu
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:626
	aaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgau
	.(((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...)))))......)))))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))(((.(((((..((((((....))))))....................(((((...(((.....((......))....)))...((..((((((......))).)))..))..........)))))...........)))))))).

###########################################################################################################################

>C18002552.435.1	is_MIRNA
	VAL:	12.88	MeanVal:	167.892174333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accaaaccgguaaugacucgu-gguuuaacuugauaaa-ucgagucgguuuaaaacccuaau-----uugucaacuaugaau
            +++++++++++++++++++++|++++----++++++++|++++-++++-++++++-++++++|||||++-+++++---++++
            +++++++++++++++++++++-++++----++++++++-++++|++++|++++++-++++++-----++-+++++---++++
    REV:    ugguuugguuauuauugggcauccaguguaaacuauuugaguu-gguu-aauuuuaggauuaaaaaaaggaguugugguuug
                                  *********************	23:::43	22--41	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:627.miRNA:3593	gguuuaacuugauaaa-ucga
                               *********************	20:::40	20--38	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:627.miRNA:3594	gu-gguuuaacuugauaaa-u
                                *********************	21:::41	21--39	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:627.miRNA:3595	u-gguuuaacuugauaaa-uc
                             *********************	18:::38	18--37	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:627.miRNA:3596	ucgu-gguuuaacuugauaaa
                              *********************	19:::39	19--37	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:627.miRNA:3597	cgu-gguuuaacuugauaaa-
                            *********************	17:::37	17--36	>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:627.miRNA:3598	cucgu-gguuuaacuugauaa
>>C18002552.Lu0910.pre-miRNA:627
	aaccaaaccgguaaugacucgugguuuaacuugauaaaucgagucgguuuaaaacccuaauuugucaacuaugaauugggguuugguguugaggaaaaaaauuaggauuuuaauugguugaguuuaucaaaugugaccuacggguuauuauugguuugguucgaguugacggaauggacggccguuuagacgaagaccgauagaaaagcaaaauaguuaaauuucgauaaugauaaggacgacgugauuacauuuuaauaugaugagaacaaauuuaugauuugcaaaagaugauuucgaccgau
	.(((((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((.((((((.((((((((.(((((...((((....))))...))))).)).....)))))).)))))))))))))).))))))))....)))).)))))))))))))))))))))(((.(((((..((((((....))))))....................(((((...(((.....((......))....)))...((..((((((......))).)))..))..........)))))...........)))))))).

###########################################################################################################################

>C18004888.298.0	is_MIRNA
	VAL:	28.64	MeanVal:	332.3730025	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agacauaaauguguacuugucuacaaaauugugugcaugagu
            ++++++++----+++-+++++++++-+++++-++++----++
            ++++++++-|||+++|+++++++++-+++++-++++---|++
    REV:    ucuguauuc---uau-aacagauguauuaauucaugcag-ua
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18004888.Lu0910.pre-miRNA:628.miRNA:3599	uugucuacaaaauugugugca
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18004888.Lu0910.pre-miRNA:628.miRNA:3600	ugucuacaaaauugugugcau
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18004888.Lu0910.pre-miRNA:628.miRNA:3601	uacuugucuacaaaauugugu
                              *********************	19:::39	19--39	>>C18004888.Lu0910.pre-miRNA:628.miRNA:3602	gucuacaaaauugugugcaug
                          *********************	15:::35	15--35	>>C18004888.Lu0910.pre-miRNA:628.miRNA:3603	acuugucuacaaaauugugug
                        *********************	13:::33	13--33	>>C18004888.Lu0910.pre-miRNA:628.miRNA:3604	guacuugucuacaaaauugug
>>C18004888.Lu0910.pre-miRNA:628
	aguguguaaauaaauauauuuuuauaaugguguguacauaaauauguacgcaaguauaaaaaauguguacacaauucuauauaaaaagacauaaauguguacuugucuacaaaauugugugcaugagugcaaaaugacguacuuaauuauguagacaauaucuuaugucuagcuacggaaaaaguacaaaauguacacaua
	.(((((((........(((((((...((((((((((((((....(((((....))))).....))))))))))...))))......((((((((....(((.(((((((((.(((((.((((....((.....))...)))).))))).)))))))))))).)))))))).........))))))).......))))))).

###########################################################################################################################

>C18005620.515.0	is_MIRNA
	VAL:	1.85	MeanVal:	9.72991516666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaggaucauccuc--uguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagc
            +++++++++++++-||+++++++----++++++----++---++++-++
            +++++++++++++---+++++++||||++++++--||++---++++-++
    REV:    aguucuagugggaaaaacgacug----ugagucaa--cggcgacuuaug
             *********************	2:::22	2--20	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:629.miRNA:3605	caggaucauccuc--uguuga
                                      *********************	27:::47	25--45	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:629.miRNA:3606	uacucagcuaggcaaauggaa
                                       *********************	28:::48	26--46	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:629.miRNA:3607	acucagcuaggcaaauggaag
              *********************	3:::23	3--21	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:629.miRNA:3608	aggaucauccuc--uguugau
                                     *********************	26:::46	24--44	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:629.miRNA:3609	guacucagcuaggcaaaugga
                                        *********************	29:::49	27--47	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:629.miRNA:3610	cucagcuaggcaaauggaagc
>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:629
	aggugcuggcaucucaguagugcuuaggaaauccagcagcaucaaagggcaugucuuccaaggcaggagcuuuacugccuccaguguuagcuacgaugacgugucuuuuacaagagauagugcaaacagcuugagaagcuccauuggucauggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca
	.((..(((..(((((....(((((..((....))...))))).((((((((((((.((..((((((........))))))..(((....)))..)).))))))))))))....))))).((((....((((.....))))((((.....))))..)))).(((((((((((((.(((((((....((((((....((...((((.((.....)).))))...))..)))))))))))))...))))))))))))))))..)).

###########################################################################################################################

>C18005620.562.0	is_MIRNA
	VAL:	1.85	MeanVal:	9.72991516666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaggaucauccuc--uguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagc
            +++++++++++++-||+++++++----++++++----++---++++-++
            +++++++++++++---+++++++||||++++++--||++---++++-++
    REV:    aguucuagugggaaaaacgacug----ugagucaa--cggcgacuuaug
             *********************	2:::22	2--20	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3611	caggaucauccuc--uguuga
                                      *********************	27:::47	25--45	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3612	uacucagcuaggcaaauggaa
                                       *********************	28:::48	26--46	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3613	acucagcuaggcaaauggaag
              *********************	3:::23	3--21	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3614	aggaucauccuc--uguugau
                                     *********************	26:::46	24--44	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3615	guacucagcuaggcaaaugga
                                        *********************	29:::49	27--47	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3616	cucagcuaggcaaauggaagc
>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:630
	ggcaugucuuccaaggcaggagcuuuacugccuccaguguuagcuacgaugacgugucuuuuacaagagauagugcaaacagcuugagaagcuccauuggucauggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca
	(((((((((.(((.(((.((((((((((((.(((..(((..((.((((....)))).))..)))..))).))))((.....))....))))))))....))).))).)).)).(((((((((((((.(((((((....((((((....((...((((.((.....)).))))...))..)))))))))))))...)))))))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>C18005620.654.0	is_MIRNA
	VAL:	1.59	MeanVal:	8.74722666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaca-ucaggaucauccuc--uguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagc
            ++++-|+++++++++++++-||+++++++----++++++----++---++++-++
            ++++--+++++++++++++---+++++++||||++++++--||++---++++-++
    REV:    cgugacaguucuagugggaaaaacgacug----ugagucaa--cggcgacuuaug
                   *********************	8:::28	7--25	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:631.miRNA:3617	caggaucauccuc--uguuga
                                            *********************	33:::53	30--50	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:631.miRNA:3618	uacucagcuaggcaaauggaa
                                             *********************	34:::54	31--51	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:631.miRNA:3619	acucagcuaggcaaauggaag
                  *********************	7:::27	6--24	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:631.miRNA:3620	ucaggaucauccuc--uguug
                    *********************	9:::29	8--26	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:631.miRNA:3621	aggaucauccuc--uguugau
                                           *********************	32:::52	29--49	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:631.miRNA:3622	guacucagcuaggcaaaugga
>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:631
	uccauuggucauggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcc
	.((((.....))))..((((.(((((((((((((.(((((((....((((((....((...((((.((.....)).))))...))..)))))))))))))...)))))))))))))..)))).

###########################################################################################################################

>C18005620.664.0	is_MIRNA
	VAL:	1.64	MeanVal:	9.89506049999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggcagcacaucaggaucauccuc--uguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagc
            +++++-----+++++++++++++-||+++++++----++++++----++---++++-++
            +++++---||+++++++++++++---+++++++||||++++++--||++---++++-++
    REV:    accgugac--aguucuagugggaaaaacgacug----ugagucaa--cggcgacuuaug
               *********************	4:::24	4--24	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:632.miRNA:3623	cagcacaucaggaucauccuc
                       *********************	12:::32	12--30	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:632.miRNA:3624	caggaucauccuc--uguuga
                                                *********************	37:::57	35--55	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:632.miRNA:3625	uacucagcuaggcaaauggaa
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:632.miRNA:3626	acucagcuaggcaaauggaag
                      *********************	11:::31	11--29	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:632.miRNA:3627	ucaggaucauccuc--uguug
                *********************	5:::25	5--24	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:632.miRNA:3628	agcacaucaggaucauccuc-
>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:632
	auggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca
	.(((((.....(((((((((((((.(((((((....((((((....((...((((.((.....)).))))...))..)))))))))))))...)))))))))))))...)))))

###########################################################################################################################

>C18005620.666.0	is_MIRNA
	VAL:	1.63	MeanVal:	9.83158799999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcagcacaucaggaucauccuc--uguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagc
            ++++-----+++++++++++++-||+++++++----++++++----++---++++-++
            ++++---||+++++++++++++---+++++++||||++++++--||++---++++-++
    REV:    ccgugac--aguucuagugggaaaaacgacug----ugagucaa--cggcgacuuaug
              *********************	3:::23	3--23	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:633.miRNA:3629	cagcacaucaggaucauccuc
                      *********************	11:::31	11--29	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:633.miRNA:3630	caggaucauccuc--uguuga
                                               *********************	36:::56	34--54	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:633.miRNA:3631	uacucagcuaggcaaauggaa
                                                *********************	37:::57	35--55	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:633.miRNA:3632	acucagcuaggcaaauggaag
                     *********************	10:::30	10--28	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:633.miRNA:3633	ucaggaucauccuc--uguug
               *********************	4:::24	4--23	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:633.miRNA:3634	agcacaucaggaucauccuc-
>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:633
	ggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca
	((((.....(((((((((((((.(((((((....((((((....((...((((.((.....)).))))...))..)))))))))))))...)))))))))))))...)))).

###########################################################################################################################

>C18005620.669.0	is_MIRNA
	VAL:	1.59	MeanVal:	8.74722666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaca-ucaggaucauccuc--uguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagc
            ++++-|+++++++++++++-||+++++++----++++++----++---++++-++
            ++++--+++++++++++++---+++++++||||++++++--||++---++++-++
    REV:    cgugacaguucuagugggaaaaacgacug----ugagucaa--cggcgacuuaug
                   *********************	8:::28	7--25	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:634.miRNA:3635	caggaucauccuc--uguuga
                                            *********************	33:::53	30--50	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:634.miRNA:3636	uacucagcuaggcaaauggaa
                                             *********************	34:::54	31--51	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:634.miRNA:3637	acucagcuaggcaaauggaag
                  *********************	7:::27	6--24	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:634.miRNA:3638	ucaggaucauccuc--uguug
                    *********************	9:::29	8--26	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:634.miRNA:3639	aggaucauccuc--uguugau
                                           *********************	32:::52	29--49	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:634.miRNA:3640	guacucagcuaggcaaaugga
>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:634
	agcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcc
	.((((.(((((((((((((.(((((((....((((((....((...((((.((.....)).))))...))..)))))))))))))...)))))))))))))..)))).

###########################################################################################################################

>C18005620.674.0	is_MIRNA
	VAL:	1.85	MeanVal:	9.72991516666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaggaucauccuc--uguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagc
            +++++++++++++-||+++++++----++++++----++---++++-++
            +++++++++++++---+++++++||||++++++--||++---++++-++
    REV:    aguucuagugggaaaaacgacug----ugagucaa--cggcgacuuaug
             *********************	2:::22	2--20	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:635.miRNA:3641	caggaucauccuc--uguuga
                                      *********************	27:::47	25--45	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:635.miRNA:3642	uacucagcuaggcaaauggaa
                                       *********************	28:::48	26--46	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:635.miRNA:3643	acucagcuaggcaaauggaag
              *********************	3:::23	3--21	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:635.miRNA:3644	aggaucauccuc--uguugau
                                     *********************	26:::46	24--44	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:635.miRNA:3645	guacucagcuaggcaaaugga
                                        *********************	29:::49	27--47	>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:635.miRNA:3646	cucagcuaggcaaauggaagc
>>C18005620.Lu0910.pre-miRNA:635
	aucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugac
	.(((((((((((((.(((((((....((((((....((...((((.((.....)).))))...))..)))))))))))))...))))))))))))).

###########################################################################################################################

>C18012030.654.0	is_MIRNA
	VAL:	1.89	MeanVal:	11.5744986666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaacuuuugacaacaguuuuagaaccgucaccgaauuccuggg
            +++---+++++++++-+++++++---+++++++----+++++++
            +++--|+++++++++-+++++++--|+++++++---|+++++++
    REV:    acucu-aaacuguugguaagauuga-guagugggau-gggauuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C18012030.Lu0910.pre-miRNA:636.miRNA:3647	gaacuuuugacaacaguuuua
              *********************	3:::23	3--23	>>C18012030.Lu0910.pre-miRNA:636.miRNA:3648	aacuuuugacaacaguuuuag
               *********************	4:::24	4--24	>>C18012030.Lu0910.pre-miRNA:636.miRNA:3649	acuuuugacaacaguuuuaga
>>C18012030.Lu0910.pre-miRNA:636
	uugaacuuuugacaacaguuuuagaaccgucaccgaauuccugggugaucuuuaggguagggugaugaguuagaaugguugucaaaucucau
	.(((...(((((((((.(((((((...(((((((....(((((((.....)))))))...)))))))..))))))).)))))))))..))).

###########################################################################################################################

>C18022402.1.0	is_MIRNA
	VAL:	11.50	MeanVal:	181.64786	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaaggu-acuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguugg
            ++-+++++--+++++-++--++-++++++++-+++--|++--+++++--+++++++-+++++++++++++++++++++--+++++--++--++++++-+++-++-++++
            ++|+++++--+++++-++--++-++++++++|+++---++--+++++--+++++++-+++++++++++++++++++++||+++++-|++--++++++-+++-++-++++
    REV:    ag-gguauaauuccaggugucaaguaccacc-uucacuuggcauguuaccacgugcaacguaccauguaccaccuuua--cgucaa-guaguacgugguacguggaacc
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:637.miRNA:3650	auaccaaggugcaacgugcau
                *********************	5:::25	5--25	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:637.miRNA:3651	cauaccaaggugcaacgugca
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:637.miRNA:3652	uaccaaggugcaacgugcaug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:637.miRNA:3653	accaaggugcaacgugcaugg
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:637.miRNA:3654	ccaaggugcaacgugcauggu
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:637.miRNA:3655	ccauaccaaggugcaacgugc
>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:637
	ggaaaugcaccauaccaaggugcauugugcaugguggaaguguaccaugcaaaggaguuaggugcauggggaaagccaccuuaccaaggugcacagguguaugguauaagugcaccacaccaagaugcacguugcaugguggaaauucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguuggaucguaccaaggugcauggugcaugaugaacugcauuuccaccauguaccaugcaacgugcaccauuguacgguucacuuccaccaugaacuguggaccuuaauaugggacaccuccacuaugaaccguucacuucgaccaugcaccguucauuucaaccaugcauugugcacauugguauuuuucccuuccacuaugaaucaugcaucaugcacuuugaccaugcaccaugcgucauguaccu
	((.((((((((.......))))))))(((((((((.((((((((..(((((...((.(((((((...((((((((......((((((.(((((((.(((((((((....(((.....)))..(((((.(((.((((((((.(((..((.(((((..(((((.((..((.((((((((.(((..((..(((((..(((((((.(((((((((((((((((((((..(((((..((..((((((.(((.((.((((......)))).)).))).))))))..)).)))))))))))))))))))))))))).)))))))..)))))..))...))))))))))).))..)).)))))..)))))))...........(((.....))).))).)))))))).))).)))))..)))))))))))))))).)))))).))))))))..)))).))).)).)))))..)))))))).))))))))).............)).

###########################################################################################################################

>C18022402.1.1	is_MIRNA
	VAL:	34.85	MeanVal:	550.5826	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguugg
            ++-+++++--+++++-++--++-++++++++++----++--+++++--+++++++-+++++++++++++++++++++--+++++--++--++++++-+++-++-++++
            ++|+++++--+++++-++--++-++++++++++----++--+++++--+++++++-+++++++++++++++++++++||+++++-|++--++++++-+++-++-++++
    REV:    ag-gguauaauuccaggugucaaguaccaccuucacuuggcauguuaccacgugcaacguaccauguaccaccuuua--cgucaa-guaguacgugguacguggaacc
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3656	auaccaaggugcaacgugcau
                *********************	5:::25	5--25	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3657	cauaccaaggugcaacgugca
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3658	uaccaaggugcaacgugcaug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3659	accaaggugcaacgugcaugg
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3660	ccaaggugcaacgugcauggu
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3661	ccauaccaaggugcaacgugc
>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:638
	ggaaaugcaccauaccaaggugcauugugcaugguggaaguguaccaugcaaaggaguuaggugcauggggaaagccaccuuaccaaggugcacagguguaugguauaagugcaccacaccaagaugcacguugcaugguggaaauucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguuggaucguaccaaggugcauggugcaugaugaacugcauuuccaccauguaccaugcaacgugcaccauuguacgguucacuuccaccaugaacuguggaccuuaauaugggacaccuccacuaugaaccguucacuucgaccaugcaccguucauuucaaccaugcauugugcacauugguauuuuucccuuccacuaugaaucaugcaucaugcacuuugaccaugcaccaugcgucauguaccu
	((.((((((((.......))))))))(((((((((.((((((((..(((((...((.(((((((...((((((((......((((((.(((((((.(((((((((....(((.....)))..(((((.(((.((((((((.(((..((.(((((..(((((.((..((.((((((((((....((..(((((..(((((((.(((((((((((((((((((((..(((((..((..((((((.(((.((.((((......)))).)).))).))))))..)).)))))))))))))))))))))))))).)))))))..)))))..))....)))))))))).))..)).)))))..)))))))...........(((.....))).))).)))))))).))).)))))..)))))))))))))))).)))))).))))))))..)))).))).)).)))))..)))))))).))))))))).............)).

###########################################################################################################################

>C18022402.117.0	is_MIRNA
	VAL:	10.44	MeanVal:	121.70708	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggau-guugga
            +++++++++++++++++++-+++++++++++-----++++++++-++++++++++-++|++++++
            +++++++++++++++++++-+++++++++++-----++++++++-++++++++++-++-++++++
    REV:    uuucacguacuacguacuaaguaucaccuucccuuuuuaugguuacacguguuacguaccaacuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:639.miRNA:3662	aagugcaugaugcauggugca
              *********************	3:::23	3--23	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:639.miRNA:3663	agugcaugaugcauggugcau
                                             *********************	34:::54	34--54	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:639.miRNA:3664	cguaguaccaaggugcauaau
                                              *********************	35:::55	35--55	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:639.miRNA:3665	guaguaccaaggugcauaaug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:639.miRNA:3666	gguggaaguucguaguaccaa
                                            *********************	33:::53	33--53	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:639.miRNA:3667	ucguaguaccaaggugcauaa
>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:639
	acaccaagaugcacguugcaugguggaaauucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguuggaucguaccaaggugcauggugcaugaugaacugcauuuccaccauguaccaugcaacgugcaccauuguacgguucacuuccaccaugaacuguggaccuuaauaugggacaccuccacuaugaaccguucacuucgaccaugcaccguucauuucaaccaugcauugugcacauugguauuuuucccuuccacuaugaaucaugcaucaugcacuuugaccaugcaccaugcgucauguaccuug
	.(((((...((((((((((((..(((............)))..)))))))))))))))))..(((((((......(((((((((((((((((((.(((((((((((.....((((((((.((((((((((.((((((((.........(((((((((((...((((.....))))..))))))))))).((.((((((((...(((.((((((((..(((((........)))))........((((.....))))...))))))))......)))...))))).))))).)))))).)).)))))))))).)))))))).....))))))))))).)))))))))))))))))))(((((((...)))).)))..))))))).

###########################################################################################################################

>C18022402.119.0	is_MIRNA
	VAL:	10.44	MeanVal:	121.70708	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggau-guugga
            +++++++++++++++++++-+++++++++++-----++++++++-++++++++++-++|++++++
            +++++++++++++++++++-+++++++++++-----++++++++-++++++++++-++-++++++
    REV:    uuucacguacuacguacuaaguaucaccuucccuuuuuaugguuacacguguuacguaccaacuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:640.miRNA:3668	aagugcaugaugcauggugca
              *********************	3:::23	3--23	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:640.miRNA:3669	agugcaugaugcauggugcau
                                             *********************	34:::54	34--54	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:640.miRNA:3670	cguaguaccaaggugcauaau
                                              *********************	35:::55	35--55	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:640.miRNA:3671	guaguaccaaggugcauaaug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:640.miRNA:3672	gguggaaguucguaguaccaa
                                            *********************	33:::53	33--53	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:640.miRNA:3673	ucguaguaccaaggugcauaa
>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:640
	accaagaugcacguugcaugguggaaauucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguuggaucguaccaaggugcauggugcaugaugaacugcauuuccaccauguaccaugcaacgugcaccauuguacgguucacuuccaccaugaacuguggaccuuaauaugggacaccuccacuaugaaccguucacuucgaccaugcaccguucauuucaaccaugcauugugcacauugguauuuuucccuuccacuaugaaucaugcaucaugcacuuugaccaugcaccaugcgucauguaccuug
	.(((..(((((((((((((..(((............)))..)))))))))))))..))).(((((((......(((((((((((((((((((.(((((((((((.....((((((((.((((((((((.((((((((.........(((((((((((...((((.....))))..))))))))))).((.((((((((...(((.((((((((..(((((........)))))........((((.....))))...))))))))......)))...))))).))))).)))))).)).)))))))))).)))))))).....))))))))))).)))))))))))))))))))(((((((...)))).)))..))))))).

###########################################################################################################################

>C18022402.124.0	is_MIRNA
	VAL:	10.44	MeanVal:	121.70708	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggau-guugga
            +++++++++++++++++++-+++++++++++-----++++++++-++++++++++-++|++++++
            +++++++++++++++++++-+++++++++++-----++++++++-++++++++++-++-++++++
    REV:    uuucacguacuacguacuaaguaucaccuucccuuuuuaugguuacacguguuacguaccaacuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:641.miRNA:3674	aagugcaugaugcauggugca
              *********************	3:::23	3--23	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:641.miRNA:3675	agugcaugaugcauggugcau
                                             *********************	34:::54	34--54	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:641.miRNA:3676	cguaguaccaaggugcauaau
                                              *********************	35:::55	35--55	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:641.miRNA:3677	guaguaccaaggugcauaaug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:641.miRNA:3678	gguggaaguucguaguaccaa
                                            *********************	33:::53	33--53	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:641.miRNA:3679	ucguaguaccaaggugcauaa
>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:641
	gaugcacguugcaugguggaaauucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguuggaucguaccaaggugcauggugcaugaugaacugcauuuccaccauguaccaugcaacgugcaccauuguacgguucacuuccaccaugaacuguggaccuuaauaugggacaccuccacuaugaaccguucacuucgaccaugcaccguucauuucaaccaugcauugugcacauugguauuuuucccuuccacuaugaaucaugcaucaugcacuuugaccaugcaccaugcgucauguaccuug
	.(((((((((((((..(((............)))..)))))))))))))......(((((((......(((((((((((((((((((.(((((((((((.....((((((((.((((((((((.((((((((.........(((((((((((...((((.....))))..))))))))))).((.((((((((...(((.((((((((..(((((........)))))........((((.....))))...))))))))......)))...))))).))))).)))))).)).)))))))))).)))))))).....))))))))))).)))))))))))))))))))(((((((...)))).)))..))))))).

###########################################################################################################################

>C18022402.135.0	is_MIRNA
	VAL:	6.04	MeanVal:	73.2910378333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggau-guugga
            +++++++++---+++++++++----+++--------+++++++++++++++++++-+++++++++++-----++++++++-++++++++++-++|++++++
            +++++++++---+++++++++---|+++-|||||||+++++++++++++++++++-+++++++++++-----++++++++-++++++++++-++-++++++
    REV:    guuccauguacugcguaccacgua-ccag-------uuucacguacuacguacuaaguaucaccuucccuuuuuaugguuacacguguuacguaccaacuu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:642.miRNA:3680	aaagugcaugaugcauggugc
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:642.miRNA:3681	aagugcaugaugcauggugca
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:642.miRNA:3682	agugcaugaugcauggugcau
                                                                                 *********************	70:::90	70--90	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:642.miRNA:3683	cguaguaccaaggugcauaau
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:642.miRNA:3684	aaaagugcaugaugcauggug
                                                                                  *********************	71:::91	71--91	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:642.miRNA:3685	guaguaccaaggugcauaaug
>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:642
	caugguggaaauucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguuggaucguaccaaggugcauggugcaugaugaacugcauuuccaccauguaccaugcaacgugcaccauuguacgguucacuuccaccaugaacuguggaccuuaauaugggacaccuccacuaugaaccguucacuucgaccaugcaccguucauuucaaccaugcauugugcacauugguauuuuucccuuccacuaugaaucaugcaucaugcacuuugaccaugcaccaugcgucauguaccuug
	.(((((((....)))))))..(((((((((...(((((((((....(((........(((((((((((((((((((.(((((((((((.....((((((((.((((((((((.((((((((.........(((((((((((...((((.....))))..))))))))))).((.((((((((...(((.((((((((..(((((........)))))........((((.....))))...))))))))......)))...))))).))))).)))))).)).)))))))))).)))))))).....))))))))))).))))))))))))))))))).)))...)))))))))...)))))))))

###########################################################################################################################

>C18022402.15.0	is_MIRNA
	VAL:	11.50	MeanVal:	181.64786	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaaggu-acuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguugg
            ++-+++++--+++++-++--++-++++++++-+++--|++--+++++--+++++++-+++++++++++++++++++++--+++++--++--++++++-+++-++-++++
            ++|+++++--+++++-++--++-++++++++|+++---++--+++++--+++++++-+++++++++++++++++++++||+++++-|++--++++++-+++-++-++++
    REV:    ag-gguauaauuccaggugucaaguaccacc-uucacuuggcauguuaccacgugcaacguaccauguaccaccuuua--cgucaa-guaguacgugguacguggaacc
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:643.miRNA:3686	auaccaaggugcaacgugcau
                *********************	5:::25	5--25	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:643.miRNA:3687	cauaccaaggugcaacgugca
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:643.miRNA:3688	uaccaaggugcaacgugcaug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:643.miRNA:3689	accaaggugcaacgugcaugg
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:643.miRNA:3690	ccaaggugcaacgugcauggu
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:643.miRNA:3691	ccauaccaaggugcaacgugc
                                  *********************	23:::43	23--42	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:643.miRNA:3692	gcaugguggaaaggu-acuau
                               *********************	20:::40	20--39	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:643.miRNA:3693	cgugcaugguggaaaggu-ac
                                *********************	21:::41	21--40	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:643.miRNA:3694	gugcaugguggaaaggu-acu
                              *********************	19:::39	19--38	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:643.miRNA:3695	acgugcaugguggaaaggu-a
                                 *********************	22:::42	22--41	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:643.miRNA:3696	ugcaugguggaaaggu-acua
                                   *********************	24:::44	24--43	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:643.miRNA:3697	caugguggaaaggu-acuaua
>C18022402.15.0	is_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	10.4989383333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caaggugcauu-------gugcaugguggaaguguaccaugcaaaggaguua-ggugcauggggaaagccaccuuaccaaggugcacagguguauggu
            ++++++++++-|||||||+++++++++-++++++++--+++++---++-+++|++++---++++++++------++++++-+++++++-+++++++++
            ++++++++++--------+++++++++-++++++++--+++++-||++-+++-++++--|++++++++-|||||++++++-+++++++|+++++++++
    REV:    guuccauguacugcguaccacguaccaguuucacguacuacgua--cuaaguaucaccu-ucccuuuuu-----augguuacacgugu-uacguacca
                 *********************	6:::26	6--19	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:644.miRNA:3698	ugcauu-------gugcaugg
                *********************	5:::25	5--18	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:644.miRNA:3699	gugcauu-------gugcaug
                  *********************	7:::27	7--20	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:644.miRNA:3700	gcauu-------gugcauggu
                   *********************	8:::28	8--21	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:644.miRNA:3701	cauu-------gugcauggug
                    *********************	9:::29	9--22	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:644.miRNA:3702	auu-------gugcauggugg
               *********************	4:::24	4--17	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:644.miRNA:3703	ggugcauu-------gugcau
                                  *********************	23:::43	16--36	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:644.miRNA:3704	augguggaaguguaccaugca
                               *********************	20:::40	13--33	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:644.miRNA:3705	ugcaugguggaaguguaccau
                                *********************	21:::41	14--34	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:644.miRNA:3706	gcaugguggaaguguaccaug
                              *********************	19:::39	12--32	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:644.miRNA:3707	gugcaugguggaaguguacca
                                 *********************	22:::42	15--35	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:644.miRNA:3708	caugguggaaguguaccaugc
                                   *********************	24:::44	17--37	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:644.miRNA:3709	ugguggaaguguaccaugcaa
>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:644
	ccaaggugcauugugcaugguggaaguguaccaugcaaaggaguuaggugcauggggaaagccaccuuaccaaggugcacagguguaugguauaagugcaccacaccaagaugcacguugcaugguggaaauucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguuggaucguaccaaggugcauggugcaugaugaacugcauuuccaccauguaccaugcaacgugcaccauuguacgguucacuuccaccaugaacuguggaccuuaauaugggacaccuccacuaugaaccguucacuucgaccaugcaccguucauuucaaccaugcauugugcacauugguauuuuucccuuccacuaugaaucaugcaucaugcacuuugaccaugcaccaugcgucauguaccuug
	.((((((((((.(((((((((.((((((((..(((((...((.(((((((...((((((((......((((((.(((((((.(((((((((....(((.....)))..(((((.(((.((((((((.(((..((.(((((..(((((.((..((.((((((((.(((..((..(((((..(((((((.(((((((((((((((((((((..(((((..((..((((((.(((.((.((((......)))).)).))).))))))..)).)))))))))))))))))))))))))).)))))))..)))))..))...))))))))))).))..)).)))))..)))))))...........(((.....))).))).)))))))).))).)))))..)))))))))))))))).)))))).))))))))..)))).))).)).)))))..)))))))).)))))))))........))))))))))

###########################################################################################################################

>C18022402.15.1	is_MIRNA
	VAL:	34.85	MeanVal:	550.5826	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguugg
            ++-+++++--+++++-++--++-++++++++++----++--+++++--+++++++-+++++++++++++++++++++--+++++--++--++++++-+++-++-++++
            ++|+++++--+++++-++--++-++++++++++----++--+++++--+++++++-+++++++++++++++++++++||+++++-|++--++++++-+++-++-++++
    REV:    ag-gguauaauuccaggugucaaguaccaccuucacuuggcauguuaccacgugcaacguaccauguaccaccuuua--cgucaa-guaguacgugguacguggaacc
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:645.miRNA:3710	auaccaaggugcaacgugcau
                *********************	5:::25	5--25	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:645.miRNA:3711	cauaccaaggugcaacgugca
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:645.miRNA:3712	uaccaaggugcaacgugcaug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:645.miRNA:3713	accaaggugcaacgugcaugg
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:645.miRNA:3714	ccaaggugcaacgugcauggu
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:645.miRNA:3715	ccauaccaaggugcaacgugc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:645.miRNA:3716	gcaugguggaaagguacuaua
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:645.miRNA:3717	cgugcaugguggaaagguacu
                                *********************	21:::41	21--41	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:645.miRNA:3718	gugcaugguggaaagguacua
                              *********************	19:::39	19--39	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:645.miRNA:3719	acgugcaugguggaaagguac
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:645.miRNA:3720	ugcaugguggaaagguacuau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:645.miRNA:3721	caugguggaaagguacuauac
>C18022402.15.1	is_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	10.4989383333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caaggugcauu-------gugcaugguggaaguguaccaugcaaaggaguua-ggugcauggggaaagccaccuuaccaaggugcacagguguauggu
            ++++++++++-|||||||+++++++++-++++++++--+++++---++-+++|++++---++++++++------++++++-+++++++-+++++++++
            ++++++++++--------+++++++++-++++++++--+++++-||++-+++-++++--|++++++++-|||||++++++-+++++++|+++++++++
    REV:    guuccauguacugcguaccacguaccaguuucacguacuacgua--cuaaguaucaccu-ucccuuuuu-----augguuacacgugu-uacguacca
                 *********************	6:::26	6--19	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:646.miRNA:3722	ugcauu-------gugcaugg
                *********************	5:::25	5--18	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:646.miRNA:3723	gugcauu-------gugcaug
                  *********************	7:::27	7--20	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:646.miRNA:3724	gcauu-------gugcauggu
                   *********************	8:::28	8--21	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:646.miRNA:3725	cauu-------gugcauggug
                    *********************	9:::29	9--22	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:646.miRNA:3726	auu-------gugcauggugg
               *********************	4:::24	4--17	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:646.miRNA:3727	ggugcauu-------gugcau
                                  *********************	23:::43	16--36	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:646.miRNA:3728	augguggaaguguaccaugca
                               *********************	20:::40	13--33	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:646.miRNA:3729	ugcaugguggaaguguaccau
                                *********************	21:::41	14--34	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:646.miRNA:3730	gcaugguggaaguguaccaug
                              *********************	19:::39	12--32	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:646.miRNA:3731	gugcaugguggaaguguacca
                                 *********************	22:::42	15--35	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:646.miRNA:3732	caugguggaaguguaccaugc
                                   *********************	24:::44	17--37	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:646.miRNA:3733	ugguggaaguguaccaugcaa
>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:646
	ccaaggugcauugugcaugguggaaguguaccaugcaaaggaguuaggugcauggggaaagccaccuuaccaaggugcacagguguaugguauaagugcaccacaccaagaugcacguugcaugguggaaauucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguuggaucguaccaaggugcauggugcaugaugaacugcauuuccaccauguaccaugcaacgugcaccauuguacgguucacuuccaccaugaacuguggaccuuaauaugggacaccuccacuaugaaccguucacuucgaccaugcaccguucauuucaaccaugcauugugcacauugguauuuuucccuuccacuaugaaucaugcaucaugcacuuugaccaugcaccaugcgucauguaccuug
	.((((((((((.(((((((((.((((((((..(((((...((.(((((((...((((((((......((((((.(((((((.(((((((((....(((.....)))..(((((.(((.((((((((.(((..((.(((((..(((((.((..((.((((((((((....((..(((((..(((((((.(((((((((((((((((((((..(((((..((..((((((.(((.((.((((......)))).)).))).))))))..)).)))))))))))))))))))))))))).)))))))..)))))..))....)))))))))).))..)).)))))..)))))))...........(((.....))).))).)))))))).))).)))))..)))))))))))))))).)))))).))))))))..)))).))).)).)))))..)))))))).)))))))))........))))))))))

###########################################################################################################################

>C18022402.155.0	is_MIRNA
	VAL:	6.04	MeanVal:	73.2910378333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggau-guugga
            +++++++++---+++++++++----+++--------+++++++++++++++++++-+++++++++++-----++++++++-++++++++++-++|++++++
            +++++++++---+++++++++---|+++-|||||||+++++++++++++++++++-+++++++++++-----++++++++-++++++++++-++-++++++
    REV:    guuccauguacugcguaccacgua-ccag-------uuucacguacuacguacuaaguaucaccuucccuuuuuaugguuacacguguuacguaccaacuu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:647.miRNA:3734	aaagugcaugaugcauggugc
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:647.miRNA:3735	aagugcaugaugcauggugca
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:647.miRNA:3736	agugcaugaugcauggugcau
                                                                                 *********************	70:::90	70--90	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:647.miRNA:3737	cguaguaccaaggugcauaau
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:647.miRNA:3738	aaaagugcaugaugcauggug
                                                                                  *********************	71:::91	71--91	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:647.miRNA:3739	guaguaccaaggugcauaaug
>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:647
	ccaaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguuggaucguaccaaggugcauggugcaugaugaacugcauuuccaccauguaccaugcaacgugcaccauuguacgguucacuuccaccaugaacuguggaccuuaauaugggacaccuccacuaugaaccguucacuucgaccaugcaccguucauuucaaccaugcauugugcacauugguauuuuucccuuccacuaugaaucaugcaucaugcacuuugaccaugcaccaugcgucauguaccuug
	.(((((((((...(((((((((....(((........(((((((((((((((((((.(((((((((((.....((((((((.((((((((((.((((((((.........(((((((((((...((((.....))))..))))))))))).((.((((((((...(((.((((((((..(((((........)))))........((((.....))))...))))))))......)))...))))).))))).)))))).)).)))))))))).)))))))).....))))))))))).))))))))))))))))))).)))...)))))))))...)))))))))

###########################################################################################################################

>C18022402.166.0	is_MIRNA
	VAL:	6.51	MeanVal:	78.9468208333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggau-guugga
            +++++++++----+++--------+++++++++++++++++++-+++++++++++-----++++++++-++++++++++-++|++++++
            +++++++++---|+++-|||||||+++++++++++++++++++-+++++++++++-----++++++++-++++++++++-++-++++++
    REV:    gcguaccacgua-ccag-------uuucacguacuacguacuaaguaucaccuucccuuuuuaugguuacacguguuacguaccaacuu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:648.miRNA:3740	aagugcaugaugcauggugca
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:648.miRNA:3741	aaagugcaugaugcauggugc
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:648.miRNA:3742	agugcaugaugcauggugcau
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:648.miRNA:3743	cguaguaccaaggugcauaau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:648.miRNA:3744	aaaagugcaugaugcauggug
                                                                      *********************	59:::79	59--79	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:648.miRNA:3745	guaguaccaaggugcauaaug
>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:648
	cgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguuggaucguaccaaggugcauggugcaugaugaacugcauuuccaccauguaccaugcaacgugcaccauuguacgguucacuuccaccaugaacuguggaccuuaauaugggacaccuccacuaugaaccguucacuucgaccaugcaccguucauuucaaccaugcauugugcacauugguauuuuucccuuccacuaugaaucaugcaucaugcacuuugaccaugcaccaugcguca
	..(((((((((....(((........(((((((((((((((((((.(((((((((((.....((((((((.((((((((((.((((((((.........(((((((((((...((((.....))))..))))))))))).((.((((((((...(((.((((((((..(((((........)))))........((((.....))))...))))))))......)))...))))).))))).)))))).)).)))))))))).)))))))).....))))))))))).))))))))))))))))))).)))...)))))))))...

###########################################################################################################################

>C18022402.169.0	is_MIRNA
	VAL:	6.60	MeanVal:	80.0168338333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggau-guugga
            ++++++++----+++--------+++++++++++++++++++-+++++++++++-----++++++++-++++++++++-++|++++++
            ++++++++---|+++-|||||||+++++++++++++++++++-+++++++++++-----++++++++-++++++++++-++-++++++
    REV:    cguaccacgua-ccag-------uuucacguacuacguacuaaguaucaccuucccuuuuuaugguuacacguguuacguaccaacuu
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:649.miRNA:3746	aagugcaugaugcauggugca
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:649.miRNA:3747	aaagugcaugaugcauggugc
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:649.miRNA:3748	agugcaugaugcauggugcau
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:649.miRNA:3749	cguaguaccaaggugcauaau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:649.miRNA:3750	aaaagugcaugaugcauggug
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:649.miRNA:3751	guaguaccaaggugcauaaug
>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:649
	gcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguuggaucguaccaaggugcauggugcaugaugaacugcauuuccaccauguaccaugcaacgugcaccauuguacgguucacuuccaccaugaacuguggaccuuaauaugggacaccuccacuaugaaccguucacuucgaccaugcaccguucauuucaaccaugcauugugcacauugguauuuuucccuuccacuaugaaucaugcaucaugcacuuugaccaugcaccaugcg
	((((((((....(((........(((((((((((((((((((.(((((((((((.....((((((((.((((((((((.((((((((.........(((((((((((...((((.....))))..))))))))))).((.((((((((...(((.((((((((..(((((........)))))........((((.....))))...))))))))......)))...))))).))))).)))))).)).)))))))))).)))))))).....))))))))))).))))))))))))))))))).)))...)))))))).

###########################################################################################################################

>C18022402.178.0	is_MIRNA
	VAL:	10.44	MeanVal:	121.70708	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggau-guugga
            +++++++++++++++++++-+++++++++++-----++++++++-++++++++++-++|++++++
            +++++++++++++++++++-+++++++++++-----++++++++-++++++++++-++-++++++
    REV:    uuucacguacuacguacuaaguaucaccuucccuuuuuaugguuacacguguuacguaccaacuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:650.miRNA:3752	aagugcaugaugcauggugca
              *********************	3:::23	3--23	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:650.miRNA:3753	agugcaugaugcauggugcau
                                             *********************	34:::54	34--54	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:650.miRNA:3754	cguaguaccaaggugcauaau
                                              *********************	35:::55	35--55	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:650.miRNA:3755	guaguaccaaggugcauaaug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:650.miRNA:3756	gguggaaguucguaguaccaa
                                            *********************	33:::53	33--53	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:650.miRNA:3757	ucguaguaccaaggugcauaa
>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:650
	aaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguuggaucguaccaaggugcauggugcaugaugaacugcauuuccaccauguaccaugcaacgugcaccauuguacgguucacuuccaccaugaacuguggaccuuaauaugggacaccuccacuaugaaccguucacuucgaccaugcaccguucauuucaaccaugcauugugcacauugguauuuuucccuuccacuaugaaucaugcaucaugcacuuugaccaugcaccaugcgucauguaccuug
	.(((((((......(((((((((((((((((((.(((((((((((.....((((((((.((((((((((.((((((((.........(((((((((((...((((.....))))..))))))))))).((.((((((((...(((.((((((((..(((((........)))))........((((.....))))...))))))))......)))...))))).))))).)))))).)).)))))))))).)))))))).....))))))))))).)))))))))))))))))))(((((((...)))).)))..))))))).

###########################################################################################################################

>C18022402.18.0	is_MIRNA
	VAL:	11.50	MeanVal:	181.64786	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaaggu-acuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguugg
            ++-+++++--+++++-++--++-++++++++-+++--|++--+++++--+++++++-+++++++++++++++++++++--+++++--++--++++++-+++-++-++++
            ++|+++++--+++++-++--++-++++++++|+++---++--+++++--+++++++-+++++++++++++++++++++||+++++-|++--++++++-+++-++-++++
    REV:    ag-gguauaauuccaggugucaaguaccacc-uucacuuggcauguuaccacgugcaacguaccauguaccaccuuua--cgucaa-guaguacgugguacguggaacc
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:651.miRNA:3758	auaccaaggugcaacgugcau
                *********************	5:::25	5--25	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:651.miRNA:3759	cauaccaaggugcaacgugca
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:651.miRNA:3760	uaccaaggugcaacgugcaug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:651.miRNA:3761	accaaggugcaacgugcaugg
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:651.miRNA:3762	ccaaggugcaacgugcauggu
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:651.miRNA:3763	ccauaccaaggugcaacgugc
                        *********************	13:::33	13--33	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:651.miRNA:3764	ggugcaacgugcaugguggaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:651.miRNA:3765	caaggugcaacgugcauggug
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:651.miRNA:3766	uaccaaggugcaacgugcaug
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:651.miRNA:3767	ccaaggugcaacgugcauggu
                      *********************	11:::31	11--31	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:651.miRNA:3768	aaggugcaacgugcauggugg
                       *********************	12:::32	12--32	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:651.miRNA:3769	aggugcaacgugcauggugga
>C18022402.18.0	is_MIRNA
	VAL:	1.83	MeanVal:	20.3129226666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugcauugugcaugguggaaguguaccaugcaaaggaguua-ggugcauggggaaagccaccuuaccaaggugcacagguguauggu
            +++++++-+++++++++-++++++++--+++++---++-+++|++++---++++++++------++++++-+++++++-+++++++++
            +++++++-+++++++++-++++++++--+++++-||++-+++-++++--|++++++++-|||||++++++-+++++++|+++++++++
    REV:    cugcguaccacguaccaguuucacguacuacgua--cuaaguaucaccu-ucccuuuuu-----augguuacacgugu-uacguacca
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:652.miRNA:3770	auugugcaugguggaagugua
                *********************	5:::25	5--25	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:652.miRNA:3771	cauugugcaugguggaagugu
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:652.miRNA:3772	uugugcaugguggaaguguac
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:652.miRNA:3773	ugugcaugguggaaguguacc
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:652.miRNA:3774	gugcaugguggaaguguacca
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:652.miRNA:3775	gcauugugcaugguggaagug
                        *********************	13:::33	13--33	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:652.miRNA:3776	augguggaaguguaccaugca
                     *********************	10:::30	10--30	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:652.miRNA:3777	ugcaugguggaaguguaccau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:652.miRNA:3778	uugugcaugguggaaguguac
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:652.miRNA:3779	gugcaugguggaaguguacca
                      *********************	11:::31	11--31	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:652.miRNA:3780	gcaugguggaaguguaccaug
                       *********************	12:::32	12--32	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:652.miRNA:3781	caugguggaaguguaccaugc
>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:652
	aggugcauugugcaugguggaaguguaccaugcaaaggaguuaggugcauggggaaagccaccuuaccaaggugcacagguguaugguauaagugcaccacaccaagaugcacguugcaugguggaaauucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguuggaucguaccaaggugcauggugcaugaugaacugcauuuccaccauguaccaugcaacgugcaccauuguacgguucacuuccaccaugaacuguggaccuuaauaugggacaccuccacuaugaaccguucacuucgaccaugcaccguucauuucaaccaugcauugugcacauugguauuuuucccuuccacuaugaaucaugcaucaugcacuuugaccaugcaccaugcguca
	.(((((((.(((((((((.((((((((..(((((...((.(((((((...((((((((......((((((.(((((((.(((((((((....(((.....)))..(((((.(((.((((((((.(((..((.(((((..(((((.((..((.((((((((.(((..((..(((((..(((((((.(((((((((((((((((((((..(((((..((..((((((.(((.((.((((......)))).)).))).))))))..)).)))))))))))))))))))))))))).)))))))..)))))..))...))))))))))).))..)).)))))..)))))))...........(((.....))).))).)))))))).))).)))))..)))))))))))))))).)))))).))))))))..)))).))).)).)))))..)))))))).))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>C18022402.18.1	is_MIRNA
	VAL:	34.85	MeanVal:	550.5826	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguugg
            ++-+++++--+++++-++--++-++++++++++----++--+++++--+++++++-+++++++++++++++++++++--+++++--++--++++++-+++-++-++++
            ++|+++++--+++++-++--++-++++++++++----++--+++++--+++++++-+++++++++++++++++++++||+++++-|++--++++++-+++-++-++++
    REV:    ag-gguauaauuccaggugucaaguaccaccuucacuuggcauguuaccacgugcaacguaccauguaccaccuuua--cgucaa-guaguacgugguacguggaacc
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:653.miRNA:3782	auaccaaggugcaacgugcau
                *********************	5:::25	5--25	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:653.miRNA:3783	cauaccaaggugcaacgugca
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:653.miRNA:3784	uaccaaggugcaacgugcaug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:653.miRNA:3785	accaaggugcaacgugcaugg
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:653.miRNA:3786	ccaaggugcaacgugcauggu
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:653.miRNA:3787	ccauaccaaggugcaacgugc
                        *********************	13:::33	13--33	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:653.miRNA:3788	ggugcaacgugcaugguggaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:653.miRNA:3789	caaggugcaacgugcauggug
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:653.miRNA:3790	uaccaaggugcaacgugcaug
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:653.miRNA:3791	ccaaggugcaacgugcauggu
                      *********************	11:::31	11--31	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:653.miRNA:3792	aaggugcaacgugcauggugg
                       *********************	12:::32	12--32	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:653.miRNA:3793	aggugcaacgugcauggugga
>C18022402.18.1	is_MIRNA
	VAL:	1.83	MeanVal:	20.3129226666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugcauugugcaugguggaaguguaccaugcaaaggaguua-ggugcauggggaaagccaccuuaccaaggugcacagguguauggu
            +++++++-+++++++++-++++++++--+++++---++-+++|++++---++++++++------++++++-+++++++-+++++++++
            +++++++-+++++++++-++++++++--+++++-||++-+++-++++--|++++++++-|||||++++++-+++++++|+++++++++
    REV:    cugcguaccacguaccaguuucacguacuacgua--cuaaguaucaccu-ucccuuuuu-----augguuacacgugu-uacguacca
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:654.miRNA:3794	auugugcaugguggaagugua
                *********************	5:::25	5--25	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:654.miRNA:3795	cauugugcaugguggaagugu
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:654.miRNA:3796	uugugcaugguggaaguguac
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:654.miRNA:3797	ugugcaugguggaaguguacc
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:654.miRNA:3798	gugcaugguggaaguguacca
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:654.miRNA:3799	gcauugugcaugguggaagug
                        *********************	13:::33	13--33	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:654.miRNA:3800	augguggaaguguaccaugca
                     *********************	10:::30	10--30	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:654.miRNA:3801	ugcaugguggaaguguaccau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:654.miRNA:3802	uugugcaugguggaaguguac
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:654.miRNA:3803	gugcaugguggaaguguacca
                      *********************	11:::31	11--31	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:654.miRNA:3804	gcaugguggaaguguaccaug
                       *********************	12:::32	12--32	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:654.miRNA:3805	caugguggaaguguaccaugc
>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:654
	aggugcauugugcaugguggaaguguaccaugcaaaggaguuaggugcauggggaaagccaccuuaccaaggugcacagguguaugguauaagugcaccacaccaagaugcacguugcaugguggaaauucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguuggaucguaccaaggugcauggugcaugaugaacugcauuuccaccauguaccaugcaacgugcaccauuguacgguucacuuccaccaugaacuguggaccuuaauaugggacaccuccacuaugaaccguucacuucgaccaugcaccguucauuucaaccaugcauugugcacauugguauuuuucccuuccacuaugaaucaugcaucaugcacuuugaccaugcaccaugcguca
	.(((((((.(((((((((.((((((((..(((((...((.(((((((...((((((((......((((((.(((((((.(((((((((....(((.....)))..(((((.(((.((((((((.(((..((.(((((..(((((.((..((.((((((((((....((..(((((..(((((((.(((((((((((((((((((((..(((((..((..((((((.(((.((.((((......)))).)).))).))))))..)).)))))))))))))))))))))))))).)))))))..)))))..))....)))))))))).))..)).)))))..)))))))...........(((.....))).))).)))))))).))).)))))..)))))))))))))))).)))))).))))))))..)))).))).)).)))))..)))))))).))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>C18022402.187.0	is_MIRNA
	VAL:	10.44	MeanVal:	121.70708	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggau-guugga
            +++++++++++++++++++-+++++++++++-----++++++++-++++++++++-++|++++++
            +++++++++++++++++++-+++++++++++-----++++++++-++++++++++-++-++++++
    REV:    uuucacguacuacguacuaaguaucaccuucccuuuuuaugguuacacguguuacguaccaacuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:655.miRNA:3806	aagugcaugaugcauggugca
              *********************	3:::23	3--23	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:655.miRNA:3807	agugcaugaugcauggugcau
                                             *********************	34:::54	34--54	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:655.miRNA:3808	cguaguaccaaggugcauaau
                                              *********************	35:::55	35--55	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:655.miRNA:3809	guaguaccaaggugcauaaug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:655.miRNA:3810	gguggaaguucguaguaccaa
                                            *********************	33:::53	33--53	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:655.miRNA:3811	ucguaguaccaaggugcauaa
>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:655
	auacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguuggaucguaccaaggugcauggugcaugaugaacugcauuuccaccauguaccaugcaacgugcaccauuguacgguucacuuccaccaugaacuguggaccuuaauaugggacaccuccacuaugaaccguucacuucgaccaugcaccguucauuucaaccaugcauugugcacauugguauuuuucccuuccacuaugaaucaugcaucaugcacuuugaccaugcaccaugcgucauguac
	.(((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.....((((((((.((((((((((.((((((((.........(((((((((((...((((.....))))..))))))))))).((.((((((((...(((.((((((((..(((((........)))))........((((.....))))...))))))))......)))...))))).))))).)))))).)).)))))))))).)))))))).....))))))))))).)))))))))))))))))))(((((((...)))).)))..))).

###########################################################################################################################

>C18022402.191.0	is_MIRNA
	VAL:	10.44	MeanVal:	121.70708	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggau-guugga
            +++++++++++++++++++-+++++++++++-----++++++++-++++++++++-++|++++++
            +++++++++++++++++++-+++++++++++-----++++++++-++++++++++-++-++++++
    REV:    uuucacguacuacguacuaaguaucaccuucccuuuuuaugguuacacguguuacguaccaacuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:656.miRNA:3812	aagugcaugaugcauggugca
              *********************	3:::23	3--23	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:656.miRNA:3813	agugcaugaugcauggugcau
                                             *********************	34:::54	34--54	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:656.miRNA:3814	cguaguaccaaggugcauaau
                                              *********************	35:::55	35--55	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:656.miRNA:3815	guaguaccaaggugcauaaug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:656.miRNA:3816	gguggaaguucguaguaccaa
                                            *********************	33:::53	33--53	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:656.miRNA:3817	ucguaguaccaaggugcauaa
>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:656
	aaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguuggaucguaccaaggugcauggugcaugaugaacugcauuuccaccauguaccaugcaacgugcaccauuguacgguucacuuccaccaugaacuguggaccuuaauaugggacaccuccacuaugaaccguucacuucgaccaugcaccguucauuucaaccaugcauugugcacauugguauuuuucccuuccacuaugaaucaugcaucaugcacuuugaccaugcaccaugcguca
	.(((((((((((((((((((.(((((((((((.....((((((((.((((((((((.((((((((.........(((((((((((...((((.....))))..))))))))))).((.((((((((...(((.((((((((..(((((........)))))........((((.....))))...))))))))......)))...))))).))))).)))))).)).)))))))))).)))))))).....))))))))))).)))))))))))))))))))(((((((...)))).))).

###########################################################################################################################

>C18022402.22.0	is_MIRNA
	VAL:	11.50	MeanVal:	181.64786	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaaggu-acuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguugg
            ++-+++++--+++++-++--++-++++++++-+++--|++--+++++--+++++++-+++++++++++++++++++++--+++++--++--++++++-+++-++-++++
            ++|+++++--+++++-++--++-++++++++|+++---++--+++++--+++++++-+++++++++++++++++++++||+++++-|++--++++++-+++-++-++++
    REV:    ag-gguauaauuccaggugucaaguaccacc-uucacuuggcauguuaccacgugcaacguaccauguaccaccuuua--cgucaa-guaguacgugguacguggaacc
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:657.miRNA:3818	auaccaaggugcaacgugcau
                *********************	5:::25	5--25	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:657.miRNA:3819	cauaccaaggugcaacgugca
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:657.miRNA:3820	uaccaaggugcaacgugcaug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:657.miRNA:3821	accaaggugcaacgugcaugg
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:657.miRNA:3822	ccaaggugcaacgugcauggu
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:657.miRNA:3823	ccauaccaaggugcaacgugc
                     *********************	10:::30	10--30	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:657.miRNA:3824	caaggugcaacgugcauggug
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:657.miRNA:3825	uaccaaggugcaacgugcaug
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:657.miRNA:3826	ccauaccaaggugcaacgugc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:657.miRNA:3827	accaaggugcaacgugcaugg
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:657.miRNA:3828	auaccaaggugcaacgugcau
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:657.miRNA:3829	ccaaggugcaacgugcauggu
>C18022402.22.0	is_MIRNA
	VAL:	2.22	MeanVal:	24.5816926666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcauugugcaugguggaaguguaccaugcaaaggaguua-ggugcauggggaaagccaccuuaccaaggugcacagguguauggu
            ++++-+++++++++-++++++++--+++++---++-+++|++++---++++++++------++++++-+++++++-+++++++++
            ++++-+++++++++-++++++++--+++++-||++-+++-++++--|++++++++-|||||++++++-+++++++|+++++++++
    REV:    cguaccacguaccaguuucacguacuacgua--cuaaguaucaccu-ucccuuuuu-----augguuacacgugu-uacguacca
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:658.miRNA:3830	gugcaugguggaaguguacca
                *********************	5:::25	5--25	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:658.miRNA:3831	ugugcaugguggaaguguacc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:658.miRNA:3832	ugcaugguggaaguguaccau
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:658.miRNA:3833	gcaugguggaaguguaccaug
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:658.miRNA:3834	caugguggaaguguaccaugc
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:658.miRNA:3835	uugugcaugguggaaguguac
                     *********************	10:::30	10--30	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:658.miRNA:3836	augguggaaguguaccaugca
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:658.miRNA:3837	ugcaugguggaaguguaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:658.miRNA:3838	uugugcaugguggaaguguac
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:658.miRNA:3839	gcaugguggaaguguaccaug
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:658.miRNA:3840	gugcaugguggaaguguacca
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:658.miRNA:3841	caugguggaaguguaccaugc
>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:658
	gcauugugcaugguggaaguguaccaugcaaaggaguuaggugcauggggaaagccaccuuaccaaggugcacagguguaugguauaagugcaccacaccaagaugcacguugcaugguggaaauucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguuggaucguaccaaggugcauggugcaugaugaacugcauuuccaccauguaccaugcaacgugcaccauuguacgguucacuuccaccaugaacuguggaccuuaauaugggacaccuccacuaugaaccguucacuucgaccaugcaccguucauuucaaccaugcauugugcacauugguauuuuucccuuccacuaugaaucaugcaucaugcacuuugaccaugcaccaugcg
	((((.(((((((((.((((((((..(((((...((.(((((((...((((((((......((((((.(((((((.(((((((((....(((.....)))..(((((.(((.((((((((.(((..((.(((((..(((((.((..((.((((((((.(((..((..(((((..(((((((.(((((((((((((((((((((..(((((..((..((((((.(((.((.((((......)))).)).))).))))))..)).)))))))))))))))))))))))))).)))))))..)))))..))...))))))))))).))..)).)))))..)))))))...........(((.....))).))).)))))))).))).)))))..)))))))))))))))).)))))).))))))))..)))).))).)).)))))..)))))))).))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>C18022402.22.1	is_MIRNA
	VAL:	34.85	MeanVal:	550.5826	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguugg
            ++-+++++--+++++-++--++-++++++++++----++--+++++--+++++++-+++++++++++++++++++++--+++++--++--++++++-+++-++-++++
            ++|+++++--+++++-++--++-++++++++++----++--+++++--+++++++-+++++++++++++++++++++||+++++-|++--++++++-+++-++-++++
    REV:    ag-gguauaauuccaggugucaaguaccaccuucacuuggcauguuaccacgugcaacguaccauguaccaccuuua--cgucaa-guaguacgugguacguggaacc
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:659.miRNA:3842	auaccaaggugcaacgugcau
                *********************	5:::25	5--25	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:659.miRNA:3843	cauaccaaggugcaacgugca
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:659.miRNA:3844	uaccaaggugcaacgugcaug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:659.miRNA:3845	accaaggugcaacgugcaugg
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:659.miRNA:3846	ccaaggugcaacgugcauggu
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:659.miRNA:3847	ccauaccaaggugcaacgugc
                     *********************	10:::30	10--30	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:659.miRNA:3848	caaggugcaacgugcauggug
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:659.miRNA:3849	uaccaaggugcaacgugcaug
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:659.miRNA:3850	ccauaccaaggugcaacgugc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:659.miRNA:3851	accaaggugcaacgugcaugg
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:659.miRNA:3852	auaccaaggugcaacgugcau
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:659.miRNA:3853	ccaaggugcaacgugcauggu
>C18022402.22.1	is_MIRNA
	VAL:	2.22	MeanVal:	24.5816926666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcauugugcaugguggaaguguaccaugcaaaggaguua-ggugcauggggaaagccaccuuaccaaggugcacagguguauggu
            ++++-+++++++++-++++++++--+++++---++-+++|++++---++++++++------++++++-+++++++-+++++++++
            ++++-+++++++++-++++++++--+++++-||++-+++-++++--|++++++++-|||||++++++-+++++++|+++++++++
    REV:    cguaccacguaccaguuucacguacuacgua--cuaaguaucaccu-ucccuuuuu-----augguuacacgugu-uacguacca
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:660.miRNA:3854	gugcaugguggaaguguacca
                *********************	5:::25	5--25	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:660.miRNA:3855	ugugcaugguggaaguguacc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:660.miRNA:3856	ugcaugguggaaguguaccau
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:660.miRNA:3857	gcaugguggaaguguaccaug
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:660.miRNA:3858	caugguggaaguguaccaugc
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:660.miRNA:3859	uugugcaugguggaaguguac
                     *********************	10:::30	10--30	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:660.miRNA:3860	augguggaaguguaccaugca
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:660.miRNA:3861	ugcaugguggaaguguaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:660.miRNA:3862	uugugcaugguggaaguguac
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:660.miRNA:3863	gcaugguggaaguguaccaug
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:660.miRNA:3864	gugcaugguggaaguguacca
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:660.miRNA:3865	caugguggaaguguaccaugc
>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:660
	gcauugugcaugguggaaguguaccaugcaaaggaguuaggugcauggggaaagccaccuuaccaaggugcacagguguaugguauaagugcaccacaccaagaugcacguugcaugguggaaauucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguuggaucguaccaaggugcauggugcaugaugaacugcauuuccaccauguaccaugcaacgugcaccauuguacgguucacuuccaccaugaacuguggaccuuaauaugggacaccuccacuaugaaccguucacuucgaccaugcaccguucauuucaaccaugcauugugcacauugguauuuuucccuuccacuaugaaucaugcaucaugcacuuugaccaugcaccaugcg
	((((.(((((((((.((((((((..(((((...((.(((((((...((((((((......((((((.(((((((.(((((((((....(((.....)))..(((((.(((.((((((((.(((..((.(((((..(((((.((..((.((((((((((....((..(((((..(((((((.(((((((((((((((((((((..(((((..((..((((((.(((.((.((((......)))).)).))).))))))..)).)))))))))))))))))))))))))).)))))))..)))))..))....)))))))))).))..)).)))))..)))))))...........(((.....))).))).)))))))).))).)))))..)))))))))))))))).)))))).))))))))..)))).))).)).)))))..)))))))).))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>C18022402.27.0	is_MIRNA
	VAL:	11.50	MeanVal:	181.64786	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaaggu-acuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguugg
            ++-+++++--+++++-++--++-++++++++-+++--|++--+++++--+++++++-+++++++++++++++++++++--+++++--++--++++++-+++-++-++++
            ++|+++++--+++++-++--++-++++++++|+++---++--+++++--+++++++-+++++++++++++++++++++||+++++-|++--++++++-+++-++-++++
    REV:    ag-gguauaauuccaggugucaaguaccacc-uucacuuggcauguuaccacgugcaacguaccauguaccaccuuua--cgucaa-guaguacgugguacguggaacc
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:661.miRNA:3866	auaccaaggugcaacgugcau
                *********************	5:::25	5--25	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:661.miRNA:3867	cauaccaaggugcaacgugca
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:661.miRNA:3868	uaccaaggugcaacgugcaug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:661.miRNA:3869	accaaggugcaacgugcaugg
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:661.miRNA:3870	ccaaggugcaacgugcauggu
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:661.miRNA:3871	ccauaccaaggugcaacgugc
                *********************	5:::25	5--25	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:661.miRNA:3872	cauaccaaggugcaacgugca
             *********************	2:::22	2--22	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:661.miRNA:3873	caccauaccaaggugcaacgu
              *********************	3:::23	3--23	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:661.miRNA:3874	accauaccaaggugcaacgug
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:661.miRNA:3875	ccauaccaaggugcaacgugc
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:661.miRNA:3876	auaccaaggugcaacgugcau
                       *********************	12:::32	12--32	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:661.miRNA:3877	aggugcaacgugcauggugga
>C18022402.27.0	is_MIRNA
	VAL:	1.83	MeanVal:	19.349755	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcaugguggaaguguaccaugcaaaggaguua-ggugcauggggaaagccaccuuaccaaggugcacagguguauggu
            +++++++++-++++++++--+++++---++-+++|++++---++++++++------++++++-+++++++-+++++++++
            +++++++++-++++++++--+++++-||++-+++-++++--|++++++++-|||||++++++-+++++++|+++++++++
    REV:    cacguaccaguuucacguacuacgua--cuaaguaucaccu-ucccuuuuu-----augguuacacgugu-uacguacca
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:662.miRNA:3878	ugguggaaguguaccaugcaa
                *********************	5:::25	5--25	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:662.miRNA:3879	augguggaaguguaccaugca
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:662.miRNA:3880	gguggaaguguaccaugcaaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:662.miRNA:3881	guggaaguguaccaugcaaag
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:662.miRNA:3882	uggaaguguaccaugcaaagg
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:662.miRNA:3883	caugguggaaguguaccaugc
                *********************	5:::25	5--25	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:662.miRNA:3884	augguggaaguguaccaugca
             *********************	2:::22	2--22	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:662.miRNA:3885	ugcaugguggaaguguaccau
              *********************	3:::23	3--23	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:662.miRNA:3886	gcaugguggaaguguaccaug
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:662.miRNA:3887	caugguggaaguguaccaugc
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:662.miRNA:3888	ugguggaaguguaccaugcaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:662.miRNA:3889	aaguguaccaugcaaaggagu
>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:662
	gugcaugguggaaguguaccaugcaaaggaguuaggugcauggggaaagccaccuuaccaaggugcacagguguaugguauaagugcaccacaccaagaugcacguugcaugguggaaauucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguuggaucguaccaaggugcauggugcaugaugaacugcauuuccaccauguaccaugcaacgugcaccauuguacgguucacuuccaccaugaacuguggaccuuaauaugggacaccuccacuaugaaccguucacuucgaccaugcaccguucauuucaaccaugcauugugcacauugguauuuuucccuuccacuaugaaucaugcaucaugcacuuugaccaugcacc
	(((((((((.((((((((..(((((...((.(((((((...((((((((......((((((.(((((((.(((((((((....(((.....)))..(((((.(((.((((((((.(((..((.(((((..(((((.((..((.((((((((.(((..((..(((((..(((((((.(((((((((((((((((((((..(((((..((..((((((.(((.((.((((......)))).)).))).))))))..)).)))))))))))))))))))))))))).)))))))..)))))..))...))))))))))).))..)).)))))..)))))))...........(((.....))).))).)))))))).))).)))))..)))))))))))))))).)))))).))))))))..)))).))).)).)))))..)))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C18022402.27.1	is_MIRNA
	VAL:	34.85	MeanVal:	550.5826	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguugg
            ++-+++++--+++++-++--++-++++++++++----++--+++++--+++++++-+++++++++++++++++++++--+++++--++--++++++-+++-++-++++
            ++|+++++--+++++-++--++-++++++++++----++--+++++--+++++++-+++++++++++++++++++++||+++++-|++--++++++-+++-++-++++
    REV:    ag-gguauaauuccaggugucaaguaccaccuucacuuggcauguuaccacgugcaacguaccauguaccaccuuua--cgucaa-guaguacgugguacguggaacc
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:663.miRNA:3890	auaccaaggugcaacgugcau
                *********************	5:::25	5--25	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:663.miRNA:3891	cauaccaaggugcaacgugca
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:663.miRNA:3892	uaccaaggugcaacgugcaug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:663.miRNA:3893	accaaggugcaacgugcaugg
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:663.miRNA:3894	ccaaggugcaacgugcauggu
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:663.miRNA:3895	ccauaccaaggugcaacgugc
                *********************	5:::25	5--25	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:663.miRNA:3896	cauaccaaggugcaacgugca
             *********************	2:::22	2--22	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:663.miRNA:3897	caccauaccaaggugcaacgu
              *********************	3:::23	3--23	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:663.miRNA:3898	accauaccaaggugcaacgug
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:663.miRNA:3899	ccauaccaaggugcaacgugc
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:663.miRNA:3900	auaccaaggugcaacgugcau
                       *********************	12:::32	12--32	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:663.miRNA:3901	aggugcaacgugcauggugga
>C18022402.27.1	is_MIRNA
	VAL:	1.83	MeanVal:	19.349755	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcaugguggaaguguaccaugcaaaggaguua-ggugcauggggaaagccaccuuaccaaggugcacagguguauggu
            +++++++++-++++++++--+++++---++-+++|++++---++++++++------++++++-+++++++-+++++++++
            +++++++++-++++++++--+++++-||++-+++-++++--|++++++++-|||||++++++-+++++++|+++++++++
    REV:    cacguaccaguuucacguacuacgua--cuaaguaucaccu-ucccuuuuu-----augguuacacgugu-uacguacca
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:664.miRNA:3902	ugguggaaguguaccaugcaa
                *********************	5:::25	5--25	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:664.miRNA:3903	augguggaaguguaccaugca
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:664.miRNA:3904	gguggaaguguaccaugcaaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:664.miRNA:3905	guggaaguguaccaugcaaag
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:664.miRNA:3906	uggaaguguaccaugcaaagg
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:664.miRNA:3907	caugguggaaguguaccaugc
                *********************	5:::25	5--25	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:664.miRNA:3908	augguggaaguguaccaugca
             *********************	2:::22	2--22	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:664.miRNA:3909	ugcaugguggaaguguaccau
              *********************	3:::23	3--23	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:664.miRNA:3910	gcaugguggaaguguaccaug
               *********************	4:::24	4--24	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:664.miRNA:3911	caugguggaaguguaccaugc
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:664.miRNA:3912	ugguggaaguguaccaugcaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:664.miRNA:3913	aaguguaccaugcaaaggagu
>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:664
	gugcaugguggaaguguaccaugcaaaggaguuaggugcauggggaaagccaccuuaccaaggugcacagguguaugguauaagugcaccacaccaagaugcacguugcaugguggaaauucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguuggaucguaccaaggugcauggugcaugaugaacugcauuuccaccauguaccaugcaacgugcaccauuguacgguucacuuccaccaugaacuguggaccuuaauaugggacaccuccacuaugaaccguucacuucgaccaugcaccguucauuucaaccaugcauugugcacauugguauuuuucccuuccacuaugaaucaugcaucaugcacuuugaccaugcacc
	(((((((((.((((((((..(((((...((.(((((((...((((((((......((((((.(((((((.(((((((((....(((.....)))..(((((.(((.((((((((.(((..((.(((((..(((((.((..((.((((((((((....((..(((((..(((((((.(((((((((((((((((((((..(((((..((..((((((.(((.((.((((......)))).)).))).))))))..)).)))))))))))))))))))))))))).)))))))..)))))..))....)))))))))).))..)).)))))..)))))))...........(((.....))).))).)))))))).))).)))))..)))))))))))))))).)))))).))))))))..)))).))).)).)))))..)))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C18022402.95.0	is_MIRNA
	VAL:	10.44	MeanVal:	121.70708	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggau-guugga
            +++++++++++++++++++-+++++++++++-----++++++++-++++++++++-++|++++++
            +++++++++++++++++++-+++++++++++-----++++++++-++++++++++-++-++++++
    REV:    uuucacguacuacguacuaaguaucaccuucccuuuuuaugguuacacguguuacguaccaacuu
             *********************	2:::22	2--22	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:665.miRNA:3914	aagugcaugaugcauggugca
              *********************	3:::23	3--23	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:665.miRNA:3915	agugcaugaugcauggugcau
                                             *********************	34:::54	34--54	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:665.miRNA:3916	cguaguaccaaggugcauaau
                                              *********************	35:::55	35--55	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:665.miRNA:3917	guaguaccaaggugcauaaug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:665.miRNA:3918	gguggaaguucguaguaccaa
                                            *********************	33:::53	33--53	>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:665.miRNA:3919	ucguaguaccaaggugcauaa
>>C18022402.Lu0910.pre-miRNA:665
	agguguaugguauaagugcaccacaccaagaugcacguugcaugguggaaauucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguuggaucguaccaaggugcauggugcaugaugaacugcauuuccaccauguaccaugcaacgugcaccauuguacgguucacuuccaccaugaacuguggaccuuaauaugggacaccuccacuaugaaccguucacuucgaccaugcaccguucauuucaaccaugcauugugcacauugguauuuuucccuuccacuaugaaucaugcaucaugcacuuugaccaugcacca
	.((((((((((...(((((....(((((...((((((((((((..(((............)))..))))))))))))))))).....))))).....(((((((((((((((((((.(((((((((((.....((((((((.((((((((((.((((((((.........(((((((((((...((((.....))))..))))))))))).((.((((((((...(((.((((((((..(((((........)))))........((((.....))))...))))))))......)))...))))).))))).)))))).)).)))))))))).)))))))).....))))))))))).))))))))))))))))))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18029266.184.0	is_MIRNA
	VAL:	6.15	MeanVal:	77.0390703333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugua-auaucuaauac--uuguuuacuccaauguucagaag-uaauaag-uaauug
            +++-|+++++++++--||+++++++-------+++-+++--|+++++++|++++++
            +++--+++++++++----+++++++---||||+++-+++---+++++++-++++++
    REV:    acggcuauagauuaguaaaauaaauuac----caaaucuaaaauuguucuguuaau
                 *********************	6:::26	5--23	>>C18029266.Lu0910.pre-miRNA:666.miRNA:3920	auaucuaauac--uuguuuac
                  *********************	7:::27	6--24	>>C18029266.Lu0910.pre-miRNA:666.miRNA:3921	uaucuaauac--uuguuuacu
                                              *********************	35:::55	32--50	>>C18029266.Lu0910.pre-miRNA:666.miRNA:3922	ucagaag-uaauaag-uaauu
                                             *********************	34:::54	31--49	>>C18029266.Lu0910.pre-miRNA:666.miRNA:3923	uucagaag-uaauaag-uaau
                                            *********************	33:::53	30--48	>>C18029266.Lu0910.pre-miRNA:666.miRNA:3924	guucagaag-uaauaag-uaa
                   *********************	8:::28	7--25	>>C18029266.Lu0910.pre-miRNA:666.miRNA:3925	aucuaauac--uuguuuacuc
>>C18029266.Lu0910.pre-miRNA:666
	uuguuuagacgugugcauguuuuuuguaugcguguacacaugcucuuuuacaaacuuuauguacgugaguacaauacaaggugacggaguaccguggcugacaacaaaguccuuuaguauaaucgucuugcaguacuuuauguuggugaacacauuuuuaguaguuguauacauaugcuuuguacaugcucauguacacauuuccuguaauaucuaauacuuguuuacuccaauguucagaaguaauaaguaauugauuuucuaauugucuuguuaaaaucuaaaccauuaaauaaaaugauuagauaucggcau
	.(((....(((((.((((((.....(((((.(((((((..((((((.((((........(((((....))))).......)))).))))))..(((((..(((..(((((.((...(((.........))))).))))).)))..))...)))............))))))).))))).....)))))).)))))..))).....(((.(((((((((..(((((((.......(((.(((..(((((((((((((......)))))).)))))))...))).)))...)))))))....)))))))))..))).

###########################################################################################################################

>C18031274.348.0	is_MIRNA
	VAL:	1.54	MeanVal:	8.4353745	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauaggguguggu-uuaguaucguauuguau
            ++++----++++++|++++++++++-++-+++
            ++++||||++++++-++++++++++-++-+++
    REV:    agua----acacuaugaucauagcaaaggaug
                      *********************	11:::31	11--30	>>C18031274.Lu0910.pre-miRNA:667.miRNA:3926	uggu-uuaguaucguauugua
                     *********************	10:::30	10--29	>>C18031274.Lu0910.pre-miRNA:667.miRNA:3927	guggu-uuaguaucguauugu
                    *********************	9:::29	9--28	>>C18031274.Lu0910.pre-miRNA:667.miRNA:3928	uguggu-uuaguaucguauug
                   *********************	8:::28	8--27	>>C18031274.Lu0910.pre-miRNA:667.miRNA:3929	guguggu-uuaguaucguauu
                       *********************	12:::32	12--31	>>C18031274.Lu0910.pre-miRNA:667.miRNA:3930	ggu-uuaguaucguauuguau
                  *********************	7:::27	7--26	>>C18031274.Lu0910.pre-miRNA:667.miRNA:3931	gguguggu-uuaguaucguau
>>C18031274.Lu0910.pre-miRNA:667
	gucauagggugugguuuaguaucguauuguaucuuugauguaggaaacgauacuaguaucacaaugaaguggagaugguacuaacguugcuuauggguggacuccaacgagagugucauuuuaaugaaaucauugguuugacaauccgca
	.((((....((((((((((((((((.((.(((.......))).)).)))))))))).)))))))))).(((((......(((..(((((.....(((....))))))))..)))((((..((((((....))))))..))))..))))).

###########################################################################################################################

>C18038970.401.0	is_MIRNA
	VAL:	13.58	MeanVal:	194.903135	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccugucagcc---ucuguuucaugc-uaaucuaaaauaauacu
            ++++++++--|||++++-++++++-|+++++--------++++
            ++++++++-----++++-++++++--+++++------||++++
    REV:    ggauagucaaaaaagauuaaguacaaauuaguacguc--augg
                         *********************	14:::34	11--30	>>C18038970.Lu0910.pre-miRNA:668.miRNA:3932	ucuguuucaugc-uaaucuaa
                           *********************	16:::36	13--32	>>C18038970.Lu0910.pre-miRNA:668.miRNA:3933	uguuucaugc-uaaucuaaaa
                          *********************	15:::35	12--31	>>C18038970.Lu0910.pre-miRNA:668.miRNA:3934	cuguuucaugc-uaaucuaaa
                            *********************	17:::37	14--33	>>C18038970.Lu0910.pre-miRNA:668.miRNA:3935	guuucaugc-uaaucuaaaau
                             *********************	18:::38	15--34	>>C18038970.Lu0910.pre-miRNA:668.miRNA:3936	uuucaugc-uaaucuaaaaua
                *********************	5:::25	5--22	>>C18038970.Lu0910.pre-miRNA:668.miRNA:3937	ucagcc---ucuguuucaugc
>>C18038970.Lu0910.pre-miRNA:668
	accugucagccucuguuucaugcuaaucuaaaauaauacuuuucugguacugcaugauuaaacaugaauuagaaaaaacugauagga
	.((((((((..((((.((((((.(((((........((((.....))))......)))))..)))))).)))).....)))))))).

###########################################################################################################################

>C18043656.240.0	is_MIRNA
	VAL:	1.61	MeanVal:	14.2966133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgauuuuguacggucgac-aguuaaauaguuaaugg-uuugagaauuuguguuaccaagaugauuuuuaacugauauguuguucaacuu-ac
            +++++++-----+++++-|++++----+++++++--|+++++++-+++-----++++---+++++----++++++-++---++++++++|++
            +++++++-||||+++++--++++||||+++++++---+++++++-+++----|++++-||+++++-|||++++++-++--|++++++++-++
    REV:    gcuaaaga----uagcuaaucag----ucaauuaaaaaaauuuucggaaagu-uggua--acuagc---ugacuaaacca-aaguugaacug
                                                                                *********************	69:::89	67--87	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:669.miRNA:3938	aacugauauguuguucaacuu
                                                                                 *********************	70:::90	68--87	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:669.miRNA:3939	acugauauguuguucaacuu-
                                                                                  *********************	71:::91	69--88	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:669.miRNA:3940	cugauauguuguucaacuu-a
                                                                                   *********************	72:::92	70--89	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:669.miRNA:3941	ugauauguuguucaacuu-ac
                                       *********************	28:::48	27--46	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:669.miRNA:3942	aguuaaugg-uuugagaauuu
                         *********************	14:::34	14--33	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:669.miRNA:3943	ucgac-aguuaaauaguuaau
>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:669
	aguuaaguuuagaggugagcuuuuguucacgguuaaaauugauuaacaggccgauuuuguacggucgacaguuaaauaguuaaugguuugagaauuuguguuaccaagaugauuuuuaacugauauguuguucaacuuacaguuauuugugacggaaauugaucugcuucaguauguuaauagucaaguugaaaccaaaucagucgaucaaugguugaaaggcuuuuaaaaaaauuaacugacuaaucgauagaaaucgu
	.(((((.(((((..((((((....))))))..))))).....)))))....(((((((.....(((((.((((....(((((((..(((((((.(((.....((((...(((((....((((((.((...((((((((((.((((....))))....((((((.(((....))).)))))).)).))))))))..)).)))))).))))).))))....))).)))))))...)))))))))))..))))).))))))).

###########################################################################################################################

>C18043656.246.0	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	47.7637335	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaguuaaugg-uuugagaauuuguguuaccaagaugauuuuuaacugauauguuguucaacuu-ac
            ++++++++--|+++++++-+++-----++++---+++++----++++++-++---++++++++|++
            ++++++++---+++++++-+++----|++++-||+++++-|||++++++-++--|++++++++-++
    REV:    gucaauuaaaaaaauuuucggaaagu-uggua--acuagc---ugacuaaacca-aaguugaacug
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:670.miRNA:3944	aacugauauguuguucaacuu
                                                       *********************	44:::64	43--62	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:670.miRNA:3945	acugauauguuguucaacuu-
                                                        *********************	45:::65	44--63	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:670.miRNA:3946	cugauauguuguucaacuu-a
                                                         *********************	46:::66	45--64	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:670.miRNA:3947	ugauauguuguucaacuu-ac
             *********************	2:::22	2--21	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:670.miRNA:3948	aguuaaugg-uuugagaauuu
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:670.miRNA:3949	uaacugauauguuguucaacu
>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:670
	guuuagaggugagcuuuuguucacgguuaaaauugauuaacaggccgauuuuguacggucgacaguuaaauaguuaaugguuugagaauuuguguuaccaagaugauuuuuaacugauauguuguucaacuuacaguuauuugugacggaaauugaucugcuucaguauguuaauagucaaguugaaaccaaaucagucgaucaaugguugaaaggcuuuuaaaaaaauuaacugacuaaucgaua
	.(((((..((((((....))))))..)))))((((((((...(((((........)))))..........((((((((..(((((((.(((.....((((...(((((....((((((.((...((((((((((.((((....))))....((((((.(((....))).)))))).)).))))))))..)).)))))).))))).))))....))).)))))))...))))))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>C18043656.254.0	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	47.7637335	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaguuaaugg-uuugagaauuuguguuaccaagaugauuuuuaacugauauguuguucaacuu-ac
            ++++++++--|+++++++-+++-----++++---+++++----++++++-++---++++++++|++
            ++++++++---+++++++-+++----|++++-||+++++-|||++++++-++--|++++++++-++
    REV:    gucaauuaaaaaaauuuucggaaagu-uggua--acuagc---ugacuaaacca-aaguugaacug
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:671.miRNA:3950	aacugauauguuguucaacuu
                                                       *********************	44:::64	43--62	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:671.miRNA:3951	acugauauguuguucaacuu-
                                                        *********************	45:::65	44--63	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:671.miRNA:3952	cugauauguuguucaacuu-a
                                                         *********************	46:::66	45--64	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:671.miRNA:3953	ugauauguuguucaacuu-ac
             *********************	2:::22	2--21	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:671.miRNA:3954	aguuaaugg-uuugagaauuu
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:671.miRNA:3955	uaacugauauguuguucaacu
>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:671
	gugagcuuuuguucacgguuaaaauugauuaacaggccgauuuuguacggucgacaguuaaauaguuaaugguuugagaauuuguguuaccaagaugauuuuuaacugauauguuguucaacuuacaguuauuugugacggaaauugaucugcuucaguauguuaauagucaaguugaaaccaaaucagucgaucaaugguugaaaggcuuuuaaaaaaauuaacugacuaaucgaua
	((((((....)))))).......((((((((...(((((........)))))..........((((((((..(((((((.(((.....((((...(((((....((((((.((...((((((((((.((((....))))....((((((.(((....))).)))))).)).))))))))..)).)))))).))))).))))....))).)))))))...))))))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>C18043656.267.0	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	47.7637335	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaguuaaugg-uuugagaauuuguguuaccaagaugauuuuuaacugauauguuguucaacuu-ac
            ++++++++--|+++++++-+++-----++++---+++++----++++++-++---++++++++|++
            ++++++++---+++++++-+++----|++++-||+++++-|||++++++-++--|++++++++-++
    REV:    gucaauuaaaaaaauuuucggaaagu-uggua--acuagc---ugacuaaacca-aaguugaacug
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:672.miRNA:3956	aacugauauguuguucaacuu
                                                       *********************	44:::64	43--62	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:672.miRNA:3957	acugauauguuguucaacuu-
                                                        *********************	45:::65	44--63	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:672.miRNA:3958	cugauauguuguucaacuu-a
                                                         *********************	46:::66	45--64	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:672.miRNA:3959	ugauauguuguucaacuu-ac
             *********************	2:::22	2--21	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:672.miRNA:3960	aguuaaugg-uuugagaauuu
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:672.miRNA:3961	uaacugauauguuguucaacu
>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:672
	cacgguuaaaauugauuaacaggccgauuuuguacggucgacaguuaaauaguuaaugguuugagaauuuguguuaccaagaugauuuuuaacugauauguuguucaacuuacaguuauuugugacggaaauugaucugcuucaguauguuaauagucaaguugaaaccaaaucagucgaucaaugguugaaaggcuuuuaaaaaaauuaacugacuaaucgauagaaaucguu
	.((((((...((((((((...(((((........)))))..........((((((((..(((((((.(((.....((((...(((((....((((((.((...((((((((((.((((....))))....((((((.(((....))).)))))).)).))))))))..)).)))))).))))).))))....))).)))))))...))))))))..))))))))...)))))).

###########################################################################################################################

>C18043656.276.0	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	47.7637335	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaguuaaugg-uuugagaauuuguguuaccaagaugauuuuuaacugauauguuguucaacuu-ac
            ++++++++--|+++++++-+++-----++++---+++++----++++++-++---++++++++|++
            ++++++++---+++++++-+++----|++++-||+++++-|||++++++-++--|++++++++-++
    REV:    gucaauuaaaaaaauuuucggaaagu-uggua--acuagc---ugacuaaacca-aaguugaacug
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3962	aacugauauguuguucaacuu
                                                       *********************	44:::64	43--62	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3963	acugauauguuguucaacuu-
                                                        *********************	45:::65	44--63	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3964	cugauauguuguucaacuu-a
                                                         *********************	46:::66	45--64	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3965	ugauauguuguucaacuu-ac
             *********************	2:::22	2--21	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3966	aguuaaugg-uuugagaauuu
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3967	uaacugauauguuguucaacu
>>C18043656.Lu0910.pre-miRNA:673
	aauugauuaacaggccgauuuuguacggucgacaguuaaauaguuaaugguuugagaauuuguguuaccaagaugauuuuuaacugauauguuguucaacuuacaguuauuugugacggaaauugaucugcuucaguauguuaauagucaaguugaaaccaaaucagucgaucaaugguugaaaggcuuuuaaaaaaauuaacugacuaaucgaua
	.((((((((...(((((........)))))..........((((((((..(((((((.(((.....((((...(((((....((((((.((...((((((((((.((((....))))....((((((.(((....))).)))))).)).))))))))..)).)))))).))))).))))....))).)))))))...))))))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>C18044936.808.0	is_MIRNA
	VAL:	131.32	MeanVal:	1012.76285244444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauauauaugggcuuuaagcccauauacug
            ++-----++++++++-+++++++++--+++
            ++----|++++++++-+++++++++--+++
    REV:    cuuagu-ugcccgaauuucggguauccgau
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:674.miRNA:3968	augggcuuuaagcccauauac
                     *********************	10:::30	10--30	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:674.miRNA:3969	gggcuuuaagcccauauacug
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:674.miRNA:3970	ugggcuuuaagcccauauacu
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:674.miRNA:3971	uaugggcuuuaagcccauaua
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:674.miRNA:3972	auaugggcuuuaagcccauau
                *********************	5:::25	5--25	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:674.miRNA:3973	uauaugggcuuuaagcccaua
>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:674
	gugucguuuuucauggaugaaugauagaaaacaagauauauaugggcuuuaagcccauauacuggagauagccuaugggcuuuaagcccguugauucccgcaucggccaugccucugguuaguga
	.(((..(((.((((......)))).)))..))).((.....((((((((.(((((((((..(((....)))..))))))))).))))))))....))...(((..((((......))))..))).

###########################################################################################################################

>C18044936.812.0	is_MIRNA
	VAL:	131.32	MeanVal:	1012.76285244444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauauauaugggcuuuaagcccauauacug
            ++-----++++++++-+++++++++--+++
            ++----|++++++++-+++++++++--+++
    REV:    cuuagu-ugcccgaauuucggguauccgau
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:675.miRNA:3974	augggcuuuaagcccauauac
                     *********************	10:::30	10--30	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:675.miRNA:3975	gggcuuuaagcccauauacug
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:675.miRNA:3976	ugggcuuuaagcccauauacu
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:675.miRNA:3977	uaugggcuuuaagcccauaua
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:675.miRNA:3978	auaugggcuuuaagcccauau
                *********************	5:::25	5--25	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:675.miRNA:3979	uauaugggcuuuaagcccaua
>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:675
	cguuuuucauggaugaaugauagaaaacaagauauauaugggcuuuaagcccauauacuggagauagccuaugggcuuuaagcccguugauucccgcaucggccaugccucugguuaguga
	.(((((((((......))))...)))))..((.....((((((((.(((((((((..(((....)))..))))))))).))))))))....))...(((..((((......))))..))).

###########################################################################################################################

>C18044936.817.0	is_MIRNA
	VAL:	131.32	MeanVal:	1012.76285244444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauauauaugggcuuuaagcccauauacug
            ++-----++++++++-+++++++++--+++
            ++----|++++++++-+++++++++--+++
    REV:    cuuagu-ugcccgaauuucggguauccgau
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:676.miRNA:3980	augggcuuuaagcccauauac
                     *********************	10:::30	10--30	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:676.miRNA:3981	gggcuuuaagcccauauacug
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:676.miRNA:3982	ugggcuuuaagcccauauacu
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:676.miRNA:3983	uaugggcuuuaagcccauaua
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:676.miRNA:3984	auaugggcuuuaagcccauau
                *********************	5:::25	5--25	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:676.miRNA:3985	uauaugggcuuuaagcccaua
>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:676
	uucauggaugaaugauagaaaacaagauauauaugggcuuuaagcccauauacuggagauagccuaugggcuuuaagcccguugauucccgcaucggccaugccucugguuaguga
	.((((......))))..........((.....((((((((.(((((((((..(((....)))..))))))))).))))))))....))...(((..((((......))))..))).

###########################################################################################################################

>C18044936.841.0	is_MIRNA
	VAL:	131.32	MeanVal:	1012.76285244444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauauauaugggcuuuaagcccauauacug
            ++-----++++++++-+++++++++--+++
            ++----|++++++++-+++++++++--+++
    REV:    cuuagu-ugcccgaauuucggguauccgau
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:677.miRNA:3986	augggcuuuaagcccauauac
                     *********************	10:::30	10--30	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:677.miRNA:3987	gggcuuuaagcccauauacug
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:677.miRNA:3988	ugggcuuuaagcccauauacu
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:677.miRNA:3989	uaugggcuuuaagcccauaua
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:677.miRNA:3990	auaugggcuuuaagcccauau
                *********************	5:::25	5--25	>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:677.miRNA:3991	uauaugggcuuuaagcccaua
>>C18044936.Lu0910.pre-miRNA:677
	agauauauaugggcuuuaagcccauauacuggagauagccuaugggcuuuaagcccguugauucccgcaucggccaugccucugguuaguga
	.((.....((((((((.(((((((((..(((....)))..))))))))).))))))))....))...(((..((((......))))..))).

###########################################################################################################################

>C18046444.232.0	is_MIRNA
	VAL:	915.86	MeanVal:	10512.5314448333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augauuaguuguuaaaaccgauuaauugaauuauacu-gguuggu
            +++++++++++------++++++++-+++++++----|+++++++
            +++++++++++----||++++++++|+++++++-----+++++++
    REV:    uacuaauuaauuacc--gguuaauu-acuugguuacauccagcca
                *********************	5:::25	5--25	>>C18046444.Lu0910.pre-miRNA:678.miRNA:3992	uuaguuguuaaaaccgauuaa
               *********************	4:::24	4--24	>>C18046444.Lu0910.pre-miRNA:678.miRNA:3993	auuaguuguuaaaaccgauua
                     *********************	10:::30	10--30	>>C18046444.Lu0910.pre-miRNA:678.miRNA:3994	uguuaaaaccgauuaauugaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18046444.Lu0910.pre-miRNA:678.miRNA:3995	uuguuaaaaccgauuaauuga
              *********************	3:::23	3--23	>>C18046444.Lu0910.pre-miRNA:678.miRNA:3996	gauuaguuguuaaaaccgauu
             *********************	2:::22	2--22	>>C18046444.Lu0910.pre-miRNA:678.miRNA:3997	ugauuaguuguuaaaaccgau
>>C18046444.Lu0910.pre-miRNA:678
	uaugauuaguuguuaaaaccgauuaauugaauuauacugguuggucaauuagucaauuuaaaguaauucgguugacuaguuggugaacaugaaaucauuugguuggcuuauuggugaaccuaaaauaaauagauauguugaucggucaaggauuuuaguuuuuuugacauaacauuuuuuaaaccaacuuccucauauuuuaauuguaaccgaccuacauugguucauuaauuggccauuaauuaaucauu
	.(((((((((((......((((((((.(((((((....(((((((((((((((((((..((.....))..))))))))))))....(((((((((.....((((((......((....)).........((((.((((((....((((((((........)))))))).))))))..))))..)))))).......))))))..))).))))))).....)))))))))))))))....))))))))))).

###########################################################################################################################

>C18046444.232.1	is_MIRNA
	VAL:	915.86	MeanVal:	10512.5314448333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augauuaguuguuaaaaccgauuaauugaauuauacu-gguuggu
            +++++++++++------++++++++-+++++++----|+++++++
            +++++++++++----||++++++++|+++++++-----+++++++
    REV:    uacuaauuaauuacc--gguuaauu-acuugguuacauccagcca
                *********************	5:::25	5--25	>>C18046444.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:3998	uuaguuguuaaaaccgauuaa
               *********************	4:::24	4--24	>>C18046444.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:3999	auuaguuguuaaaaccgauua
                     *********************	10:::30	10--30	>>C18046444.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:4000	uguuaaaaccgauuaauugaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18046444.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:4001	uuguuaaaaccgauuaauuga
              *********************	3:::23	3--23	>>C18046444.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:4002	gauuaguuguuaaaaccgauu
             *********************	2:::22	2--22	>>C18046444.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:4003	ugauuaguuguuaaaaccgau
>>C18046444.Lu0910.pre-miRNA:679
	uaugauuaguuguuaaaaccgauuaauugaauuauacugguuggucaauuagucaauuuaaaguaauucgguugacuaguuggugaacaugaaaucauuugguuggcuuauuggugaaccuaaaauaaauagauauguugaucggucaaggauuuuaguuuuuuugacauaacauuuuuuaaaccaacuuccucauauuuuaauuguaaccgaccuacauugguucauuaauuggccauuaauuaaucauu
	.(((((((((((......((((((((.(((((((....(((((((((((((((((((..((.....))..)))))))))))).......((((((.....((((((......((....)).........((((.((((((....((((((((........)))))))).))))))..))))..)))))).......))))))......))))))).....)))))))))))))))....))))))))))).

###########################################################################################################################

>C18050068.679.0	is_MIRNA
	VAL:	69.93	MeanVal:	1413.83641	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuucuauu--cauaacuaauuauuuuauuu-gua-aauaacuaguuauuaucuuuguuuauaa
            ++++++++-||+++-+++-++++---+++++|+++|+++++++++++++++-----++--++++
            ++++++++---+++|+++-++++---+++++-+++-+++++++++++++++----|++--++++
    REV:    gaaagguauccgua-uggguaguuguauaaaucaucuuguugaucaauaauuuuu-cauuuauu
                                                       *********************	44:::64	40--60	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:680.miRNA:4004	aguuauuaucuuuguuuauaa
                                                      *********************	43:::63	39--59	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:680.miRNA:4005	uaguuauuaucuuuguuuaua
                                                   *********************	40:::60	36--56	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:680.miRNA:4006	aacuaguuauuaucuuuguuu
                                                    *********************	41:::61	37--57	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:680.miRNA:4007	acuaguuauuaucuuuguuua
                                                     *********************	42:::62	38--58	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:680.miRNA:4008	cuaguuauuaucuuuguuuau
                                                *********************	37:::57	33--53	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:680.miRNA:4009	aauaacuaguuauuaucuuug
>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:680
	uuuauaaauaaccaguaauuuuguuuguaaguaacaaguuuuucuuucuauucauaacuaauuauuuuauuuguaaauaacuaguuauuaucuuuguuuauaacaaguuauuuacuuuuuaauaacuaguuguucuacuaaauauguugauggguaugccuauggaaagucauaugagaaguugaacuggaaagugagcuuauaggugauugauuuguugcacuuggacgggaaaaagacguguccaugucgauaugugauaaaggagacgcaugauaucccgu
	.((((((((((.........))))))))))((((((((((...((((((((.(((.(((.((((...(((((((((((((((((((((((.....((..((((....))))..))....))))))))))))))).))).)))))...)))).))))))...))))))))((((.....(((((..(((....))).)))))....))))..))))))))))......((((((......(((.(((.(((((.....)))))..))).))).......))))))

###########################################################################################################################

>C18050068.685.0	is_MIRNA
	VAL:	69.93	MeanVal:	1413.83641	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuucuauu--cauaacuaauuauuuuauuu-gua-aauaacuaguuauuaucuuuguuuauaa
            ++++++++-||+++-+++-++++---+++++|+++|+++++++++++++++-----++--++++
            ++++++++---+++|+++-++++---+++++-+++-+++++++++++++++----|++--++++
    REV:    gaaagguauccgua-uggguaguuguauaaaucaucuuguugaucaauaauuuuu-cauuuauu
                                                       *********************	44:::64	40--60	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:681.miRNA:4010	aguuauuaucuuuguuuauaa
                                                      *********************	43:::63	39--59	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:681.miRNA:4011	uaguuauuaucuuuguuuaua
                                                   *********************	40:::60	36--56	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:681.miRNA:4012	aacuaguuauuaucuuuguuu
                                                    *********************	41:::61	37--57	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:681.miRNA:4013	acuaguuauuaucuuuguuua
                                                     *********************	42:::62	38--58	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:681.miRNA:4014	cuaguuauuaucuuuguuuau
                                                *********************	37:::57	33--53	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:681.miRNA:4015	aauaacuaguuauuaucuuug
>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:681
	aauaaccaguaauuuuguuuguaaguaacaaguuuuucuuucuauucauaacuaauuauuuuauuuguaaauaacuaguuauuaucuuuguuuauaacaaguuauuuacuuuuuaauaacuaguuguucuacuaaauauguugauggguaugccuauggaaagucauaugagaaguugaacuggaaagugagcuuauaggugauugauuuguugcacuuggacgggaaaaagacguguccaugucgauaugugauaaaggagacgcaugauaucccgu
	.((((.(((.....))).))))..((((((((((...((((((((.(((.(((.((((...(((((((((((((((((((((((.....((..((((....))))..))....))))))))))))))).))).)))))...)))).))))))...))))))))((((.....(((((..(((....))).)))))....))))..))))))))))......((((((......(((.(((.(((((.....)))))..))).))).......))))))

###########################################################################################################################

>C18050068.708.0	is_MIRNA
	VAL:	69.93	MeanVal:	1413.83641	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuucuauu--cauaacuaauuauuuuauuu-gua-aauaacuaguuauuaucuuuguuuauaa
            ++++++++-||+++-+++-++++---+++++|+++|+++++++++++++++-----++--++++
            ++++++++---+++|+++-++++---+++++-+++-+++++++++++++++----|++--++++
    REV:    gaaagguauccgua-uggguaguuguauaaaucaucuuguugaucaauaauuuuu-cauuuauu
                                                       *********************	44:::64	40--60	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:682.miRNA:4016	aguuauuaucuuuguuuauaa
                                                      *********************	43:::63	39--59	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:682.miRNA:4017	uaguuauuaucuuuguuuaua
                                                   *********************	40:::60	36--56	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:682.miRNA:4018	aacuaguuauuaucuuuguuu
                                                    *********************	41:::61	37--57	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:682.miRNA:4019	acuaguuauuaucuuuguuua
                                                     *********************	42:::62	38--58	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:682.miRNA:4020	cuaguuauuaucuuuguuuau
                                                *********************	37:::57	33--53	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:682.miRNA:4021	aauaacuaguuauuaucuuug
>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:682
	aguaacaaguuuuucuuucuauucauaacuaauuauuuuauuuguaaauaacuaguuauuaucuuuguuuauaacaaguuauuuacuuuuuaauaacuaguuguucuacuaaauauguugauggguaugccuauggaaagucauaugagaaguugaacuggaaagugagcuuauaggugauugauuuguugcacuuggacgggaaaaagacguguccaugucgauaugugauaaaggagacgcaugauaucccgu
	.((((((((((...((((((((.(((.(((.((((...(((((((((((((((((((((((.....((..((((....))))..))....))))))))))))))).))).)))))...)))).))))))...))))))))((((.....(((((..(((....))).)))))....))))..))))))))))......((((((......(((.(((.(((((.....)))))..))).))).......))))))

###########################################################################################################################

>C18050068.721.0	is_MIRNA
	VAL:	69.93	MeanVal:	1413.83641	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuucuauu--cauaacuaauuauuuuauuu-gua-aauaacuaguuauuaucuuuguuuauaa
            ++++++++-||+++-+++-++++---+++++|+++|+++++++++++++++-----++--++++
            ++++++++---+++|+++-++++---+++++-+++-+++++++++++++++----|++--++++
    REV:    gaaagguauccgua-uggguaguuguauaaaucaucuuguugaucaauaauuuuu-cauuuauu
                                                       *********************	44:::64	40--60	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:683.miRNA:4022	aguuauuaucuuuguuuauaa
                                                      *********************	43:::63	39--59	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:683.miRNA:4023	uaguuauuaucuuuguuuaua
                                                   *********************	40:::60	36--56	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:683.miRNA:4024	aacuaguuauuaucuuuguuu
                                                    *********************	41:::61	37--57	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:683.miRNA:4025	acuaguuauuaucuuuguuua
                                                     *********************	42:::62	38--58	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:683.miRNA:4026	cuaguuauuaucuuuguuuau
                                                *********************	37:::57	33--53	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:683.miRNA:4027	aauaacuaguuauuaucuuug
>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:683
	ucuuucuauucauaacuaauuauuuuauuuguaaauaacuaguuauuaucuuuguuuauaacaaguuauuuacuuuuuaauaacuaguuguucuacuaaauauguugauggguaugccuauggaaagucauaugagaaguugaacuggaaagugagcuuauaggugauugauuuguugcacuuggacgggaaaaagacguguccaugucgauaugugauaaaggagacgcaugauaucccgu
	.((((((((.(((.(((.((((...(((((((((((((((((((((((.....((..((((....))))..))....))))))))))))))).))).)))))...)))).))))))...))))))))((((.....(((((..(((....))).)))))....))))..................((((((......(((.(((.(((((.....)))))..))).))).......))))))

###########################################################################################################################

>C18050068.734.0	is_MIRNA
	VAL:	12.53	MeanVal:	253.221836666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuaauuauuuuauuu-gua-aauaacuaguuauuaucuuuguuuauaa
            +++-++++---+++++|+++|+++++++++++++++-----++--++++
            +++-++++---+++++-+++-+++++++++++++++----|++--++++
    REV:    uggguaguuguauaaaucaucuuguugaucaauaauuuuu-cauuuauu
                                        *********************	29:::49	27--47	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:684.miRNA:4028	aguuauuaucuuuguuuauaa
                                       *********************	28:::48	26--46	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:684.miRNA:4029	uaguuauuaucuuuguuuaua
                                     *********************	26:::46	24--44	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:684.miRNA:4030	acuaguuauuaucuuuguuua
                                    *********************	25:::45	23--43	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:684.miRNA:4031	aacuaguuauuaucuuuguuu
                                      *********************	27:::47	25--45	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:684.miRNA:4032	cuaguuauuaucuuuguuuau
                                 *********************	22:::42	20--40	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:684.miRNA:4033	aauaacuaguuauuaucuuug
>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:684
	aacuaauuauuuuauuuguaaauaacuaguuauuaucuuuguuuauaacaaguuauuuacuuuuuaauaacuaguuguucuacuaaauauguugauggguaugccuauggaaagucauaugagaaguugaacuggaaagugagcuuauaggugauugauuuguugcacuuggacgggaaaaagacguguccaugucgauaugugauaaaggagacgcaugauaucccgu
	.(((.((((...(((((((((((((((((((((((.....((..((((....))))..))....))))))))))))))).))).)))))...)))).))).(((..(((((.((((((.....(((((..(((....))).)))))....))))))..))))).))).....((((((......(((.(((.(((((.....)))))..))).))).......))))))

###########################################################################################################################

>C18050068.738.0	is_MIRNA
	VAL:	6.85	MeanVal:	138.470015	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuu-gua-aauaacuaguuauuaucuuuguuuauaa
            +++++|+++|+++++++++++++++-----++--++++
            +++++-+++-+++++++++++++++----|++--++++
    REV:    auaaaucaucuuguugaucaauaauuuuu-cauuuauu
                             *********************	18:::38	16--36	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:685.miRNA:4034	aguuauuaucuuuguuuauaa
                            *********************	17:::37	15--35	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:685.miRNA:4035	uaguuauuaucuuuguuuaua
                          *********************	15:::35	13--33	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:685.miRNA:4036	acuaguuauuaucuuuguuua
                         *********************	14:::34	12--32	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:685.miRNA:4037	aacuaguuauuaucuuuguuu
                           *********************	16:::36	14--34	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:685.miRNA:4038	cuaguuauuaucuuuguuuau
                      *********************	11:::31	9--29	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:685.miRNA:4039	aauaacuaguuauuaucuuug
>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:685
	aauuauuuuauuuguaaauaacuaguuauuaucuuuguuuauaacaaguuauuuacuuuuuaauaacuaguuguucuacuaaauauguugauggguaugccuauggaaagucauaugagaaguugaacuggaaagugagcuuauaggugauugauuuguugcacuuggacgggaaaaagacguguccaugucgauaugugauaaaggagacgcaugauaucccgu
	........(((((((((((((((((((((((.....((..((((....))))..))....))))))))))))))).))).)))))..((.(((((....))))).)).((((((.....(((((..(((....))).)))))....))))))................((((((......(((.(((.(((((.....)))))..))).))).......))))))

###########################################################################################################################

>C18050068.745.0	is_MIRNA
	VAL:	6.85	MeanVal:	138.470015	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuu-gua-aauaacuaguuauuaucuuuguuuauaa
            +++++|+++|+++++++++++++++-----++--++++
            +++++-+++-+++++++++++++++----|++--++++
    REV:    auaaaucaucuuguugaucaauaauuuuu-cauuuauu
                             *********************	18:::38	16--36	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:686.miRNA:4040	aguuauuaucuuuguuuauaa
                            *********************	17:::37	15--35	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:686.miRNA:4041	uaguuauuaucuuuguuuaua
                          *********************	15:::35	13--33	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:686.miRNA:4042	acuaguuauuaucuuuguuua
                         *********************	14:::34	12--32	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:686.miRNA:4043	aacuaguuauuaucuuuguuu
                           *********************	16:::36	14--34	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:686.miRNA:4044	cuaguuauuaucuuuguuuau
                      *********************	11:::31	9--29	>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:686.miRNA:4045	aauaacuaguuauuaucuuug
>>C18050068.Lu0910.pre-miRNA:686
	uuauuuguaaauaacuaguuauuaucuuuguuuauaacaaguuauuuacuuuuuaauaacuaguuguucuacuaaauauguugauggguaugccuauggaaagucauaugagaaguugaacuggaaagugagcuuauaggugauugauuuguugcacuuggacgggaaaaagacguguccaugucgauaugugauaaaggagacgcaugauaucccgu
	.(((((((((((((((((((((((.....((..((((....))))..))....))))))))))))))).))).)))))..((.(((((....))))).)).((((((.....(((((..(((....))).)))))....))))))................((((((......(((.(((.(((((.....)))))..))).))).......))))))

###########################################################################################################################

>C18053998.106.0	is_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	5.78072533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucucaccgauuugacugacucugcua-gc-cgacucuccgguggagugagagagcugaguggaugga
            ++++--++---++++++++++++-++-|++|++++----++++-++++-++--+++-----++-++++
            ++++--++---++++++++++++-++--++-++++--||++++|++++-++--+++-||||++-++++
    REV:    gggaagggauuagcugacugagaggaaccgagcugcu--gcca-cucagucgaucgu----ccgacuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C18053998.Lu0910.pre-miRNA:687.miRNA:4046	cucaccgauuugacugacucu
               *********************	4:::24	4--24	>>C18053998.Lu0910.pre-miRNA:687.miRNA:4047	ucaccgauuugacugacucug
             *********************	2:::22	2--22	>>C18053998.Lu0910.pre-miRNA:687.miRNA:4048	ucucaccgauuugacugacuc
                *********************	5:::25	5--25	>>C18053998.Lu0910.pre-miRNA:687.miRNA:4049	caccgauuugacugacucugc
>>C18053998.Lu0910.pre-miRNA:687
	cucucgguuaaccauuauaaccggcucucaccgauuugacugacucugcuagccgacucuccgguggagugagagagcugaguggauggagaugcauguucagccugcuagcugacucaccgucgucgagccaaggagagucagucgauuagggaaggggauaggggauucgaagaaucgaaagaguggagaagaggaccuaacuaccauuuuguuuucugaaucugaccuaacuaugaauuggaaguugaaacugggguuggguaauugggagagugcaacgaguugucguuuuagcucgagugccuccacaccuucuggggguugaugguucaacucggaccgacuccaccccagcaggguugaugguuaaauuaagaa
	.(((..(((((((((((...((..((((..((...((((((((((((.((.((((((....((((.((((.((..(((.....((.((((........)))).)).)))..)).))))))))..)))).))..)).))))))))))))...))..))))....((((.(((((....))))).((((((.((((...((((((((.(((((((..(((((((.((............)).)))))))..)))).))))))))))).....((((.((((..(((((((......))))))).))))))))....))))...(((((((....)))))))...)).))))..))))....))..))))))))).))..))).

###########################################################################################################################

>C18053998.106.1	is_MIRNA
	VAL:	1.27	MeanVal:	7.61444133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucucaccgauuugacugacucugcua-gc-cgacucuccgguggagugagagagcugaguggaug
            ++++--++---++++++++++++-++-|++|++++----++++-++++-++--+++----++++++
            ++++--++---++++++++++++-++--++-++++--||++++|++++-++--+++----++++++
    REV:    gggaagggauuagcugacugagaggaaccgagcugcu--gcca-cucagucgaucguccgacuugu
              *********************	3:::23	3--23	>>C18053998.Lu0910.pre-miRNA:688.miRNA:4050	cucaccgauuugacugacucu
               *********************	4:::24	4--24	>>C18053998.Lu0910.pre-miRNA:688.miRNA:4051	ucaccgauuugacugacucug
             *********************	2:::22	2--22	>>C18053998.Lu0910.pre-miRNA:688.miRNA:4052	ucucaccgauuugacugacuc
                *********************	5:::25	5--25	>>C18053998.Lu0910.pre-miRNA:688.miRNA:4053	caccgauuugacugacucugc
>>C18053998.Lu0910.pre-miRNA:688
	cucucgguuaaccauuauaaccggcucucaccgauuugacugacucugcuagccgacucuccgguggagugagagagcugaguggauggagaugcauguucagccugcuagcugacucaccgucgucgagccaaggagagucagucgauuagggaaggggauaggggauucgaagaaucgaaagaguggagaagaggaccuaacuaccauuuuguuuucugaaucugaccuaacuaugaauuggaaguugaaacugggguuggguaauugggagagugcaacgaguugucguuuuagcucgagugccuccacaccuucuggggguugaugguucaacucggaccgacuccaccccagcaggguugaugguuaaauuaagaa
	.(((..(((((((((((...((..((((..((...((((((((((((.((.((((((....((((.((((.((..(((....((((((........))))))....)))..)).))))))))..)))).))..)).))))))))))))...))..))))....((((.(((((....))))).((((((.((((...((((((((.(((((((..(((((((.((............)).)))))))..)))).))))))))))).....((((.((((..(((((((......))))))).))))))))....))))...(((((((....)))))))...)).))))..))))....))..))))))))).))..))).

###########################################################################################################################

>C18053998.112.0	is_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	5.78072533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucucaccgauuugacugacucugcua-gc-cgacucuccgguggagugagagagcugaguggaugga
            ++++--++---++++++++++++-++-|++|++++----++++-++++-++--+++-----++-++++
            ++++--++---++++++++++++-++--++-++++--||++++|++++-++--+++-||||++-++++
    REV:    gggaagggauuagcugacugagaggaaccgagcugcu--gcca-cucagucgaucgu----ccgacuu
              *********************	3:::23	3--23	>>C18053998.Lu0910.pre-miRNA:689.miRNA:4054	cucaccgauuugacugacucu
               *********************	4:::24	4--24	>>C18053998.Lu0910.pre-miRNA:689.miRNA:4055	ucaccgauuugacugacucug
             *********************	2:::22	2--22	>>C18053998.Lu0910.pre-miRNA:689.miRNA:4056	ucucaccgauuugacugacuc
                *********************	5:::25	5--25	>>C18053998.Lu0910.pre-miRNA:689.miRNA:4057	caccgauuugacugacucugc
>>C18053998.Lu0910.pre-miRNA:689
	guuaaccauuauaaccggcucucaccgauuugacugacucugcuagccgacucuccgguggagugagagagcugaguggauggagaugcauguucagccugcuagcugacucaccgucgucgagccaaggagagucagucgauuagggaaggggauaggggauucgaagaaucgaaagaguggagaagaggaccuaacuaccauuuuguuuucugaaucugaccuaacuaugaauuggaaguugaaacugggguuggguaauugggagagugcaacgaguugucguuuuagcucgagugccuccacaccuucuggggguugaugguucaacucggaccgacuccaccccagcaggguugaugguuaaa
	.((((((((((...((..((((..((...((((((((((((.((.((((((....((((.((((.((..(((.....((.((((........)))).)).)))..)).))))))))..)))).))..)).))))))))))))...))..))))....((((.(((((....))))).((((((.((((...((((((((.(((((((..(((((((.((............)).)))))))..)))).))))))))))).....((((.((((..(((((((......))))))).))))))))....))))...(((((((....)))))))...)).))))..))))....))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18053998.112.1	is_MIRNA
	VAL:	1.27	MeanVal:	7.61444133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucucaccgauuugacugacucugcua-gc-cgacucuccgguggagugagagagcugaguggaug
            ++++--++---++++++++++++-++-|++|++++----++++-++++-++--+++----++++++
            ++++--++---++++++++++++-++--++-++++--||++++|++++-++--+++----++++++
    REV:    gggaagggauuagcugacugagaggaaccgagcugcu--gcca-cucagucgaucguccgacuugu
              *********************	3:::23	3--23	>>C18053998.Lu0910.pre-miRNA:690.miRNA:4058	cucaccgauuugacugacucu
               *********************	4:::24	4--24	>>C18053998.Lu0910.pre-miRNA:690.miRNA:4059	ucaccgauuugacugacucug
             *********************	2:::22	2--22	>>C18053998.Lu0910.pre-miRNA:690.miRNA:4060	ucucaccgauuugacugacuc
                *********************	5:::25	5--25	>>C18053998.Lu0910.pre-miRNA:690.miRNA:4061	caccgauuugacugacucugc
>>C18053998.Lu0910.pre-miRNA:690
	guuaaccauuauaaccggcucucaccgauuugacugacucugcuagccgacucuccgguggagugagagagcugaguggauggagaugcauguucagccugcuagcugacucaccgucgucgagccaaggagagucagucgauuagggaaggggauaggggauucgaagaaucgaaagaguggagaagaggaccuaacuaccauuuuguuuucugaaucugaccuaacuaugaauuggaaguugaaacugggguuggguaauugggagagugcaacgaguugucguuuuagcucgagugccuccacaccuucuggggguugaugguucaacucggaccgacuccaccccagcaggguugaugguuaaa
	.((((((((((...((..((((..((...((((((((((((.((.((((((....((((.((((.((..(((....((((((........))))))....)))..)).))))))))..)))).))..)).))))))))))))...))..))))....((((.(((((....))))).((((((.((((...((((((((.(((((((..(((((((.((............)).)))))))..)))).))))))))))).....((((.((((..(((((((......))))))).))))))))....))))...(((((((....)))))))...)).))))..))))....))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18057718.201.0	is_MIRNA
	VAL:	2.85	MeanVal:	31.175685	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuuu---ugaguuccuuuuau-guauguggguaa-uauuucggu-aauuuauaaguucugaua
            ++++-|||++++++--++++++|++++++++++--|+++++++--|++--++++-++--+++++
            ++++----++++++-|++++++-++++++++++---+++++++---++--++++-++-|+++++
    REV:    uggauuauacuuagu-agaguauuauacaucuaaaaauagagcauuuuuuauauauau-auuau
                                                 *********************	38:::58	33--52	>>C18057718.Lu0910.pre-miRNA:691.miRNA:4062	auuucggu-aauuuauaaguu
                                                *********************	37:::57	32--51	>>C18057718.Lu0910.pre-miRNA:691.miRNA:4063	uauuucggu-aauuuauaagu
                                             *********************	34:::54	30--48	>>C18057718.Lu0910.pre-miRNA:691.miRNA:4064	aa-uauuucggu-aauuuaua
                                              *********************	35:::55	31--49	>>C18057718.Lu0910.pre-miRNA:691.miRNA:4065	a-uauuucggu-aauuuauaa
                                                       *********************	44:::64	39--58	>>C18057718.Lu0910.pre-miRNA:691.miRNA:4066	gu-aauuuauaaguucugaua
                                            *********************	33:::53	29--47	>>C18057718.Lu0910.pre-miRNA:691.miRNA:4067	uaa-uauuucggu-aauuuau
>>C18057718.Lu0910.pre-miRNA:691
	cacacauuuggucauaugaccauucauguguuaccuacaugucaaaugaugggucuaucuuuuucuuuucacuuuugaguuccuuuuauguauguggguaauauuucgguaauuuauaaguucugauagaauaaauauuauauauauauuuuuuacgagauaaaaaucuacauauuaugagaugauucauauuagguccuuuuuuagagaugauuuguuaguuuaguuaacaauguagcuggagaacgaaacuugaaaaccacggugcuuauuucuauacuaugaagauugaa
	.((((((.(((((....)))))...))))))..(((((((.....))).))))((.((((((........((((.((((((..((((((((((((((((..(((((((..((..((((.((..(((((.......))))).)).))))..))...)))))))...)))))))))).)))))).))))))....)))).......(((((((((((((((..((((((((......)))))))).))))))........((....))..)))))))))......)))))).)).

###########################################################################################################################

>C18057718.201.1	is_MIRNA
	VAL:	4.48	MeanVal:	48.9898935	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuuu---ugaguuccuuuuau-guauguggguaa-uauuucggu-aauuuauaaguucugaua
            ++++-|||++++-++-++++++|++++++++++--|+++++++--|++--++++-++--+++++
            ++++----++++|++-++++++-++++++++++---+++++++---++--++++-++-|+++++
    REV:    uggauuauacuu-aguagaguauuauacaucuaaaaauagagcauuuuuuauauauau-auuau
                                                 *********************	38:::58	33--52	>>C18057718.Lu0910.pre-miRNA:692.miRNA:4068	auuucggu-aauuuauaaguu
                                                *********************	37:::57	32--51	>>C18057718.Lu0910.pre-miRNA:692.miRNA:4069	uauuucggu-aauuuauaagu
                                             *********************	34:::54	30--48	>>C18057718.Lu0910.pre-miRNA:692.miRNA:4070	aa-uauuucggu-aauuuaua
                                              *********************	35:::55	31--49	>>C18057718.Lu0910.pre-miRNA:692.miRNA:4071	a-uauuucggu-aauuuauaa
                                                       *********************	44:::64	39--58	>>C18057718.Lu0910.pre-miRNA:692.miRNA:4072	gu-aauuuauaaguucugaua
                                            *********************	33:::53	29--47	>>C18057718.Lu0910.pre-miRNA:692.miRNA:4073	uaa-uauuucggu-aauuuau
>>C18057718.Lu0910.pre-miRNA:692
	cacacauuuggucauaugaccauucauguguuaccuacaugucaaaugaugggucuaucuuuuucuuuucacuuuugaguuccuuuuauguauguggguaauauuucgguaauuuauaaguucugauagaauaaauauuauauauauauuuuuuacgagauaaaaaucuacauauuaugagaugauucauauuagguccuuuuuuagagaugauuuguuaguuuaguuaacaauguagcuggagaacgaaacuugaaaaccacggugcuuauuucuauacuaugaagauugaa
	.((((((.(((((....)))))...))))))..(((((((.....))).))))((.((((((........((((.((((.((.((((((((((((((((..(((((((..((..((((.((..(((((.......))))).)).))))..))...)))))))...)))))))))).)))))).))))))....)))).......(((((((((((((((..((((((((......)))))))).))))))........((....))..)))))))))......)))))).)).

###########################################################################################################################

>C18061228.278.0	is_MIRNA
	VAL:	3.26	MeanVal:	41.2199241666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuc-cac-uguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacc-cugggguacggauaucccu
            +++|++-|++++---+++++-----++-+++++++-+++++------++-++++--+++|+++++++++++++++++++
            +++-++--++++-||+++++----|++-+++++++|+++++-----|++-++++--+++-+++++++++++++++++++
    REV:    aagaguucacaau--uaaaaguua-ugcuauguau-uuguuaacac-gcgaggcuguggaggcuccaugccuaugggga
                           *********************	16:::36	14--34	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:693.miRNA:4074	auuuuacuaagcaauacauau
                          *********************	15:::35	13--33	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:693.miRNA:4075	uauuuuacuaagcaauacaua
                                     *********************	26:::46	24--44	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:693.miRNA:4076	gcaauacauauggcaaauacu
                                    *********************	25:::45	23--43	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:693.miRNA:4077	agcaauacauauggcaaauac
                            *********************	17:::37	15--35	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:693.miRNA:4078	uuuuacuaagcaauacauaug
                                       *********************	28:::48	26--46	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:693.miRNA:4079	aauacauauggcaaauacucc
>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:693
	aggguguucuugcuuuuacauuuuggggaagcgaauaacuugcauggugcguguguucauaugugcaaaaccuaacuugcuuuagacguaaauucagaagcaagccacuccaauuccacuguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacccugggguacggauaucccuacgugguugaugggcaucaaucacguauugccuagguggaggccauguaagggaguuuaucgaacucuaaggguaucgaccacucagguaacucauggguacaaauauccucccuagguggguuguuggcaucaacgacguggugucuuauuggcgcuuaaguuggcaacuauauagggguauccguaccucggaggugucggagcgcacaauuguuuauguaucguauugaaaauuaacacuugagaacacaaauguaaucugaugagggugacgaggacccg
	.((((.((((((((((((((..((((((..((((.....))))...((((((((....)))))))).........((((((((.((.......)).))))))))...))))))(((((.((((...(((((.....((.(((((((.(((((......((.((((..(((((((((((((((((((((((((((((((((....)))))))))))...((((((..((((((((((.....((((...(((((((.....))).))))..))))........)))))..........))))))))))).((((((..((...........((((((.....))))))...))..))))))....))))))))))))))))))).)))..)))).)).....)))))))))))).))....))))).))))..)).))).............)).))))))))).))).)))).

###########################################################################################################################

>C18061228.278.1	is_MIRNA
	VAL:	3.26	MeanVal:	41.2199241666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuc-cac-uguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacc-cugggguacggauaucccu
            +++|++-|++++---+++++-----++-+++++++-+++++------++-++++--+++|+++++++++++++++++++
            +++-++--++++-||+++++----|++-+++++++|+++++-----|++-++++--+++-+++++++++++++++++++
    REV:    aagaguucacaau--uaaaaguua-ugcuauguau-uuguuaacac-gcgaggcuguggaggcuccaugccuaugggga
                           *********************	16:::36	14--34	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:694.miRNA:4080	auuuuacuaagcaauacauau
                          *********************	15:::35	13--33	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:694.miRNA:4081	uauuuuacuaagcaauacaua
                                     *********************	26:::46	24--44	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:694.miRNA:4082	gcaauacauauggcaaauacu
                                    *********************	25:::45	23--43	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:694.miRNA:4083	agcaauacauauggcaaauac
                            *********************	17:::37	15--35	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:694.miRNA:4084	uuuuacuaagcaauacauaug
                                       *********************	28:::48	26--46	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:694.miRNA:4085	aauacauauggcaaauacucc
>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:694
	aggguguucuugcuuuuacauuuuggggaagcgaauaacuugcauggugcguguguucauaugugcaaaaccuaacuugcuuuagacguaaauucagaagcaagccacuccaauuccacuguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacccugggguacggauaucccuacgugguugaugggcaucaaucacguauugccuagguggaggccauguaagggaguuuaucgaacucuaaggguaucgaccacucagguaacucauggguacaaauauccucccuagguggguuguuggcaucaacgacguggugucuuauuggcgcuuaaguuggcaacuauauagggguauccguaccucggaggugucggagcgcacaauuguuuauguaucguauugaaaauuaacacuugagaacacaaauguaaucugaugagggugacgaggacccg
	.((((.((((((((((((((..((((((..((((.....))))...((((((((....)))))))).........((((((((.((.......)).))))))))...))))))(((((.((((...(((((.....((.(((((((.(((((......((.((((..(((((((((((((((((((((((((((((((((....))))))))))).(((((......(((((((......(((((((...))))))).(((..(((..((((..(((........(((((....)))))..)))..))))(((((((....)))))))..)))..)))..)))).))).....)))))......))))))))))))))))))).)))..)))).)).....)))))))))))).))....))))).))))..)).))).............)).))))))))).))).)))).

###########################################################################################################################

>C18061228.292.0	is_MIRNA
	VAL:	3.26	MeanVal:	41.2199241666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuc-cac-uguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacc-cugggguacggauaucccu
            +++|++-|++++---+++++-----++-+++++++-+++++------++-++++--+++|+++++++++++++++++++
            +++-++--++++-||+++++----|++-+++++++|+++++-----|++-++++--+++-+++++++++++++++++++
    REV:    aagaguucacaau--uaaaaguua-ugcuauguau-uuguuaacac-gcgaggcuguggaggcuccaugccuaugggga
                           *********************	16:::36	14--34	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:695.miRNA:4086	auuuuacuaagcaauacauau
                          *********************	15:::35	13--33	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:695.miRNA:4087	uauuuuacuaagcaauacaua
                                     *********************	26:::46	24--44	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:695.miRNA:4088	gcaauacauauggcaaauacu
                                    *********************	25:::45	23--43	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:695.miRNA:4089	agcaauacauauggcaaauac
                            *********************	17:::37	15--35	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:695.miRNA:4090	uuuuacuaagcaauacauaug
                                       *********************	28:::48	26--46	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:695.miRNA:4091	aauacauauggcaaauacucc
>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:695
	uuuacauuuuggggaagcgaauaacuugcauggugcguguguucauaugugcaaaaccuaacuugcuuuagacguaaauucagaagcaagccacuccaauuccacuguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacccugggguacggauaucccuacgugguugaugggcaucaaucacguauugccuagguggaggccauguaagggaguuuaucgaacucuaaggguaucgaccacucagguaacucauggguacaaauauccucccuagguggguuguuggcaucaacgacguggugucuuauuggcgcuuaaguuggcaacuauauagggguauccguaccucggaggugucggagcgcacaauuguuuauguaucguauugaaaauuaacacuugagaacacaaauguaaucugaugagggugacgaggacccg
	.(((((((((((((..((((.....))))...((((((((....)))))))).........((((((((.((.......)).))))))))...))))).(((((.((((...(((((.....((.(((((((.(((((......((.((((..(((((((((((((((((((((((((((((((((....)))))))))))...((((((..((((((((((.....((((...(((((((.....))).))))..))))........)))))..........))))))))))).((((((..((...........((((((.....))))))...))..))))))....))))))))))))))))))).)))..)))).)).....)))))))))))).))....))))).))))..)).)))...))))))))........((((.......)))).

###########################################################################################################################

>C18061228.292.1	is_MIRNA
	VAL:	3.26	MeanVal:	41.2199241666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuc-cac-uguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacc-cugggguacggauaucccu
            +++|++-|++++---+++++-----++-+++++++-+++++------++-++++--+++|+++++++++++++++++++
            +++-++--++++-||+++++----|++-+++++++|+++++-----|++-++++--+++-+++++++++++++++++++
    REV:    aagaguucacaau--uaaaaguua-ugcuauguau-uuguuaacac-gcgaggcuguggaggcuccaugccuaugggga
                           *********************	16:::36	14--34	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:696.miRNA:4092	auuuuacuaagcaauacauau
                          *********************	15:::35	13--33	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:696.miRNA:4093	uauuuuacuaagcaauacaua
                                     *********************	26:::46	24--44	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:696.miRNA:4094	gcaauacauauggcaaauacu
                                    *********************	25:::45	23--43	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:696.miRNA:4095	agcaauacauauggcaaauac
                            *********************	17:::37	15--35	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:696.miRNA:4096	uuuuacuaagcaauacauaug
                                       *********************	28:::48	26--46	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:696.miRNA:4097	aauacauauggcaaauacucc
>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:696
	uuuacauuuuggggaagcgaauaacuugcauggugcguguguucauaugugcaaaaccuaacuugcuuuagacguaaauucagaagcaagccacuccaauuccacuguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacccugggguacggauaucccuacgugguugaugggcaucaaucacguauugccuagguggaggccauguaagggaguuuaucgaacucuaaggguaucgaccacucagguaacucauggguacaaauauccucccuagguggguuguuggcaucaacgacguggugucuuauuggcgcuuaaguuggcaacuauauagggguauccguaccucggaggugucggagcgcacaauuguuuauguaucguauugaaaauuaacacuugagaacacaaauguaaucugaugagggugacgaggacccg
	.(((((((((((((..((((.....))))...((((((((....)))))))).........((((((((.((.......)).))))))))...))))).(((((.((((...(((((.....((.(((((((.(((((......((.((((..(((((((((((((((((((((((((((((((((....))))))))))).(((((......(((((((......(((((((...))))))).(((..(((..((((..(((........(((((....)))))..)))..))))(((((((....)))))))..)))..)))..)))).))).....)))))......))))))))))))))))))).)))..)))).)).....)))))))))))).))....))))).))))..)).)))...))))))))........((((.......)))).

###########################################################################################################################

>C18061228.324.0	is_MIRNA
	VAL:	4.19	MeanVal:	52.9230208333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacc-cugggguacggauaucccu
            ++++---+++++-----++-+++++++-+++++------++-++++--+++|+++++++++++++++++++
            ++++-||+++++----|++-+++++++|+++++-----|++-++++--+++-+++++++++++++++++++
    REV:    acaau--uaaaaguua-ugcuauguau-uuguuaacac-gcgaggcuguggaggcuccaugccuaugggga
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:697.miRNA:4098	auuuuacuaagcaauacauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:697.miRNA:4099	uauuuuacuaagcaauacaua
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:697.miRNA:4100	gcaauacauauggcaaauacu
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:697.miRNA:4101	agcaauacauauggcaaauac
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:697.miRNA:4102	uuuuacuaagcaauacauaug
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:697.miRNA:4103	aauacauauggcaaauacucc
>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:697
	gugcguguguucauaugugcaaaaccuaacuugcuuuagacguaaauucagaagcaagccacuccaauuccacuguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacccugggguacggauaucccuacgugguugaugggcaucaaucacguauugccuagguggaggccauguaagggaguuuaucgaacucuaaggguaucgaccacucagguaacucauggguacaaauauccucccuagguggguuguuggcaucaacgacguggugucuuauuggcgcuuaaguuggcaacuauauagggguauccguaccucggaggugucggagcgcacaauuguuuauguaucguauugaaaauuaacacuugagaacacaaauguaaucugaugagggugacgagga
	((((((((....))))))))....(((..((((((((.((.......)).)))))))).(((((((.......((((...(((((.....((.(((((((.(((((......((.((((..(((((((((((((((((((((((((((((((((....)))))))))))...((((((..((((((((((.....((((...(((((((.....))).))))..))))........)))))..........))))))))))).((((((..((...........((((((.....))))))...))..))))))....))))))))))))))))))).)))..)))).)).....)))))))))))).))....))))).))))...((..(((....)))..))...)).)))))...))).

###########################################################################################################################

>C18061228.324.1	is_MIRNA
	VAL:	4.19	MeanVal:	52.9230208333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacc-cugggguacggauaucccu
            ++++---+++++-----++-+++++++-+++++------++-++++--+++|+++++++++++++++++++
            ++++-||+++++----|++-+++++++|+++++-----|++-++++--+++-+++++++++++++++++++
    REV:    acaau--uaaaaguua-ugcuauguau-uuguuaacac-gcgaggcuguggaggcuccaugccuaugggga
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:698.miRNA:4104	auuuuacuaagcaauacauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:698.miRNA:4105	uauuuuacuaagcaauacaua
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:698.miRNA:4106	gcaauacauauggcaaauacu
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:698.miRNA:4107	agcaauacauauggcaaauac
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:698.miRNA:4108	uuuuacuaagcaauacauaug
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:698.miRNA:4109	aauacauauggcaaauacucc
>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:698
	gugcguguguucauaugugcaaaaccuaacuugcuuuagacguaaauucagaagcaagccacuccaauuccacuguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacccugggguacggauaucccuacgugguugaugggcaucaaucacguauugccuagguggaggccauguaagggaguuuaucgaacucuaaggguaucgaccacucagguaacucauggguacaaauauccucccuagguggguuguuggcaucaacgacguggugucuuauuggcgcuuaaguuggcaacuauauagggguauccguaccucggaggugucggagcgcacaauuguuuauguaucguauugaaaauuaacacuugagaacacaaauguaaucugaugagggugacgagga
	((((((((....))))))))....(((..((((((((.((.......)).)))))))).(((((((.......((((...(((((.....((.(((((((.(((((......((.((((..(((((((((((((((((((((((((((((((((....))))))))))).(((((......(((((((......(((((((...))))))).(((..(((..((((..(((........(((((....)))))..)))..))))(((((((....)))))))..)))..)))..)))).))).....)))))......))))))))))))))))))).)))..)))).)).....)))))))))))).))....))))).))))...((..(((....)))..))...)).)))))...))).

###########################################################################################################################

>C18061228.328.0	is_MIRNA
	VAL:	4.19	MeanVal:	52.9230208333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacc-cugggguacggauaucccu
            ++++---+++++-----++-+++++++-+++++------++-++++--+++|+++++++++++++++++++
            ++++-||+++++----|++-+++++++|+++++-----|++-++++--+++-+++++++++++++++++++
    REV:    acaau--uaaaaguua-ugcuauguau-uuguuaacac-gcgaggcuguggaggcuccaugccuaugggga
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:699.miRNA:4110	auuuuacuaagcaauacauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:699.miRNA:4111	uauuuuacuaagcaauacaua
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:699.miRNA:4112	gcaauacauauggcaaauacu
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:699.miRNA:4113	agcaauacauauggcaaauac
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:699.miRNA:4114	uuuuacuaagcaauacauaug
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:699.miRNA:4115	aauacauauggcaaauacucc
>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:699
	guguguucauaugugcaaaaccuaacuugcuuuagacguaaauucagaagcaagccacuccaauuccacuguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacccugggguacggauaucccuacgugguugaugggcaucaaucacguauugccuagguggaggccauguaagggaguuuaucgaacucuaaggguaucgaccacucagguaacucauggguacaaauauccucccuagguggguuguuggcaucaacgacguggugucuuauuggcgcuuaaguuggcaacuauauagggguauccguaccucggaggugucggagcgcacaauuguuuauguaucguauugaaaauuaacacuugagaacacaaauguaaucugaugagggugacgaggacccg
	.(((((((.................((((((((.((.......)).))))))))...............((((...(((((.....((.(((((((.(((((......((.((((..(((((((((((((((((((((((((((((((((....)))))))))))...((((((..((((((((((.....((((...(((((((.....))).))))..))))........)))))..........))))))))))).((((((..((...........((((((.....))))))...))..))))))....))))))))))))))))))).)))..)))).)).....)))))))))))).))....))))).)))).....)))))))...............((((.......)))).

###########################################################################################################################

>C18061228.328.1	is_MIRNA
	VAL:	4.19	MeanVal:	52.9230208333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacc-cugggguacggauaucccu
            ++++---+++++-----++-+++++++-+++++------++-++++--+++|+++++++++++++++++++
            ++++-||+++++----|++-+++++++|+++++-----|++-++++--+++-+++++++++++++++++++
    REV:    acaau--uaaaaguua-ugcuauguau-uuguuaacac-gcgaggcuguggaggcuccaugccuaugggga
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:700.miRNA:4116	auuuuacuaagcaauacauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:700.miRNA:4117	uauuuuacuaagcaauacaua
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:700.miRNA:4118	gcaauacauauggcaaauacu
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:700.miRNA:4119	agcaauacauauggcaaauac
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:700.miRNA:4120	uuuuacuaagcaauacauaug
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:700.miRNA:4121	aauacauauggcaaauacucc
>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:700
	guguguucauaugugcaaaaccuaacuugcuuuagacguaaauucagaagcaagccacuccaauuccacuguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacccugggguacggauaucccuacgugguugaugggcaucaaucacguauugccuagguggaggccauguaagggaguuuaucgaacucuaaggguaucgaccacucagguaacucauggguacaaauauccucccuagguggguuguuggcaucaacgacguggugucuuauuggcgcuuaaguuggcaacuauauagggguauccguaccucggaggugucggagcgcacaauuguuuauguaucguauugaaaauuaacacuugagaacacaaauguaaucugaugagggugacgaggacccg
	.(((((((.................((((((((.((.......)).))))))))...............((((...(((((.....((.(((((((.(((((......((.((((..(((((((((((((((((((((((((((((((((....))))))))))).(((((......(((((((......(((((((...))))))).(((..(((..((((..(((........(((((....)))))..)))..))))(((((((....)))))))..)))..)))..)))).))).....)))))......))))))))))))))))))).)))..)))).)).....)))))))))))).))....))))).)))).....)))))))...............((((.......)))).

###########################################################################################################################

>C18061228.347.0	is_MIRNA
	VAL:	4.19	MeanVal:	52.9230208333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacc-cugggguacggauaucccu
            ++++---+++++-----++-+++++++-+++++------++-++++--+++|+++++++++++++++++++
            ++++-||+++++----|++-+++++++|+++++-----|++-++++--+++-+++++++++++++++++++
    REV:    acaau--uaaaaguua-ugcuauguau-uuguuaacac-gcgaggcuguggaggcuccaugccuaugggga
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:701.miRNA:4122	auuuuacuaagcaauacauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:701.miRNA:4123	uauuuuacuaagcaauacaua
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:701.miRNA:4124	gcaauacauauggcaaauacu
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:701.miRNA:4125	agcaauacauauggcaaauac
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:701.miRNA:4126	uuuuacuaagcaauacauaug
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:701.miRNA:4127	aauacauauggcaaauacucc
>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:701
	accuaacuugcuuuagacguaaauucagaagcaagccacuccaauuccacuguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacccugggguacggauaucccuacgugguugaugggcaucaaucacguauugccuagguggaggccauguaagggaguuuaucgaacucuaaggguaucgaccacucagguaacucauggguacaaauauccucccuagguggguuguuggcaucaacgacguggugucuuauuggcgcuuaaguuggcaacuauauagggguauccguaccucggaggugucggagcgcacaauuguuuauguaucguauugaaaauuaacacuugagaacacaaauguaaucugaugagggugacgagga
	.(((..((((((((.((.......)).)))))))).(((((((.......((((...(((((.....((.(((((((.(((((......((.((((..(((((((((((((((((((((((((((((((((....)))))))))))...((((((..((((((((((.....((((...(((((((.....))).))))..))))........)))))..........))))))))))).((((((..((...........((((((.....))))))...))..))))))....))))))))))))))))))).)))..)))).)).....)))))))))))).))....))))).))))...((..(((....)))..))...)).)))))...))).

###########################################################################################################################

>C18061228.347.1	is_MIRNA
	VAL:	4.19	MeanVal:	52.9230208333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacc-cugggguacggauaucccu
            ++++---+++++-----++-+++++++-+++++------++-++++--+++|+++++++++++++++++++
            ++++-||+++++----|++-+++++++|+++++-----|++-++++--+++-+++++++++++++++++++
    REV:    acaau--uaaaaguua-ugcuauguau-uuguuaacac-gcgaggcuguggaggcuccaugccuaugggga
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:702.miRNA:4128	auuuuacuaagcaauacauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:702.miRNA:4129	uauuuuacuaagcaauacaua
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:702.miRNA:4130	gcaauacauauggcaaauacu
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:702.miRNA:4131	agcaauacauauggcaaauac
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:702.miRNA:4132	uuuuacuaagcaauacauaug
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:702.miRNA:4133	aauacauauggcaaauacucc
>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:702
	accuaacuugcuuuagacguaaauucagaagcaagccacuccaauuccacuguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacccugggguacggauaucccuacgugguugaugggcaucaaucacguauugccuagguggaggccauguaagggaguuuaucgaacucuaaggguaucgaccacucagguaacucauggguacaaauauccucccuagguggguuguuggcaucaacgacguggugucuuauuggcgcuuaaguuggcaacuauauagggguauccguaccucggaggugucggagcgcacaauuguuuauguaucguauugaaaauuaacacuugagaacacaaauguaaucugaugagggugacgagga
	.(((..((((((((.((.......)).)))))))).(((((((.......((((...(((((.....((.(((((((.(((((......((.((((..(((((((((((((((((((((((((((((((((....))))))))))).(((((......(((((((......(((((((...))))))).(((..(((..((((..(((........(((((....)))))..)))..))))(((((((....)))))))..)))..)))..)))).))).....)))))......))))))))))))))))))).)))..)))).)).....)))))))))))).))....))))).))))...((..(((....)))..))...)).)))))...))).

###########################################################################################################################

>C18061228.352.0	is_MIRNA
	VAL:	4.19	MeanVal:	52.9230208333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacc-cugggguacggauaucccu
            ++++---+++++-----++-+++++++-+++++------++-++++--+++|+++++++++++++++++++
            ++++-||+++++----|++-+++++++|+++++-----|++-++++--+++-+++++++++++++++++++
    REV:    acaau--uaaaaguua-ugcuauguau-uuguuaacac-gcgaggcuguggaggcuccaugccuaugggga
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:703.miRNA:4134	auuuuacuaagcaauacauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:703.miRNA:4135	uauuuuacuaagcaauacaua
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:703.miRNA:4136	gcaauacauauggcaaauacu
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:703.miRNA:4137	agcaauacauauggcaaauac
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:703.miRNA:4138	uuuuacuaagcaauacauaug
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:703.miRNA:4139	aauacauauggcaaauacucc
>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:703
	acuugcuuuagacguaaauucagaagcaagccacuccaauuccacuguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacccugggguacggauaucccuacgugguugaugggcaucaaucacguauugccuagguggaggccauguaagggaguuuaucgaacucuaaggguaucgaccacucagguaacucauggguacaaauauccucccuagguggguuguuggcaucaacgacguggugucuuauuggcgcuuaaguuggcaacuauauagggguauccguaccucggaggugucggagcgcacaauuguuuauguaucguauugaaaauuaacacuugagaacacaaauguaaucugaugaggguga
	.((((((((.((.......)).)))))))).(((((((.......((((...(((((.....((.(((((((.(((((......((.((((..(((((((((((((((((((((((((((((((((....)))))))))))...((((((..((((((((((.....((((...(((((((.....))).))))..))))........)))))..........))))))))))).((((((..((...........((((((.....))))))...))..))))))....))))))))))))))))))).)))..)))).)).....)))))))))))).))....))))).))))...((..(((....)))..))...)).))))).

###########################################################################################################################

>C18061228.352.1	is_MIRNA
	VAL:	4.19	MeanVal:	52.9230208333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacc-cugggguacggauaucccu
            ++++---+++++-----++-+++++++-+++++------++-++++--+++|+++++++++++++++++++
            ++++-||+++++----|++-+++++++|+++++-----|++-++++--+++-+++++++++++++++++++
    REV:    acaau--uaaaaguua-ugcuauguau-uuguuaacac-gcgaggcuguggaggcuccaugccuaugggga
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:704.miRNA:4140	auuuuacuaagcaauacauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:704.miRNA:4141	uauuuuacuaagcaauacaua
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:704.miRNA:4142	gcaauacauauggcaaauacu
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:704.miRNA:4143	agcaauacauauggcaaauac
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:704.miRNA:4144	uuuuacuaagcaauacauaug
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:704.miRNA:4145	aauacauauggcaaauacucc
>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:704
	acuugcuuuagacguaaauucagaagcaagccacuccaauuccacuguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacccugggguacggauaucccuacgugguugaugggcaucaaucacguauugccuagguggaggccauguaagggaguuuaucgaacucuaaggguaucgaccacucagguaacucauggguacaaauauccucccuagguggguuguuggcaucaacgacguggugucuuauuggcgcuuaaguuggcaacuauauagggguauccguaccucggaggugucggagcgcacaauuguuuauguaucguauugaaaauuaacacuugagaacacaaauguaaucugaugaggguga
	.((((((((.((.......)).)))))))).(((((((.......((((...(((((.....((.(((((((.(((((......((.((((..(((((((((((((((((((((((((((((((((....))))))))))).(((((......(((((((......(((((((...))))))).(((..(((..((((..(((........(((((....)))))..)))..))))(((((((....)))))))..)))..)))..)))).))).....)))))......))))))))))))))))))).)))..)))).)).....)))))))))))).))....))))).))))...((..(((....)))..))...)).))))).

###########################################################################################################################

>C18061228.380.0	is_MIRNA
	VAL:	4.19	MeanVal:	52.9230208333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacc-cugggguacggauaucccu
            ++++---+++++-----++-+++++++-+++++------++-++++--+++|+++++++++++++++++++
            ++++-||+++++----|++-+++++++|+++++-----|++-++++--+++-+++++++++++++++++++
    REV:    acaau--uaaaaguua-ugcuauguau-uuguuaacac-gcgaggcuguggaggcuccaugccuaugggga
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:705.miRNA:4146	auuuuacuaagcaauacauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:705.miRNA:4147	uauuuuacuaagcaauacaua
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:705.miRNA:4148	gcaauacauauggcaaauacu
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:705.miRNA:4149	agcaauacauauggcaaauac
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:705.miRNA:4150	uuuuacuaagcaauacauaug
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:705.miRNA:4151	aauacauauggcaaauacucc
>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:705
	agccacuccaauuccacuguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacccugggguacggauaucccuacgugguugaugggcaucaaucacguauugccuagguggaggccauguaagggaguuuaucgaacucuaaggguaucgaccacucagguaacucauggguacaaauauccucccuagguggguuguuggcaucaacgacguggugucuuauuggcgcuuaaguuggcaacuauauagggguauccguaccucggaggugucggagcgcacaauuguuuauguaucguauugaaaauuaacacuugagaacacaaauguaaucugaugagggugacg
	...(((((((.......((((...(((((.....((.(((((((.(((((......((.((((..(((((((((((((((((((((((((((((((((....)))))))))))...((((((..((((((((((.....((((...(((((((.....))).))))..))))........)))))..........))))))))))).((((((..((...........((((((.....))))))...))..))))))....))))))))))))))))))).)))..)))).)).....)))))))))))).))....))))).))))...((..(((....)))..))...)).)))))...

###########################################################################################################################

>C18061228.380.1	is_MIRNA
	VAL:	4.19	MeanVal:	52.9230208333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacc-cugggguacggauaucccu
            ++++---+++++-----++-+++++++-+++++------++-++++--+++|+++++++++++++++++++
            ++++-||+++++----|++-+++++++|+++++-----|++-++++--+++-+++++++++++++++++++
    REV:    acaau--uaaaaguua-ugcuauguau-uuguuaacac-gcgaggcuguggaggcuccaugccuaugggga
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:706.miRNA:4152	auuuuacuaagcaauacauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:706.miRNA:4153	uauuuuacuaagcaauacaua
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:706.miRNA:4154	gcaauacauauggcaaauacu
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:706.miRNA:4155	agcaauacauauggcaaauac
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:706.miRNA:4156	uuuuacuaagcaauacauaug
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:706.miRNA:4157	aauacauauggcaaauacucc
>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:706
	agccacuccaauuccacuguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacccugggguacggauaucccuacgugguugaugggcaucaaucacguauugccuagguggaggccauguaagggaguuuaucgaacucuaaggguaucgaccacucagguaacucauggguacaaauauccucccuagguggguuguuggcaucaacgacguggugucuuauuggcgcuuaaguuggcaacuauauagggguauccguaccucggaggugucggagcgcacaauuguuuauguaucguauugaaaauuaacacuugagaacacaaauguaaucugaugagggugacg
	...(((((((.......((((...(((((.....((.(((((((.(((((......((.((((..(((((((((((((((((((((((((((((((((....))))))))))).(((((......(((((((......(((((((...))))))).(((..(((..((((..(((........(((((....)))))..)))..))))(((((((....)))))))..)))..)))..)))).))).....)))))......))))))))))))))))))).)))..)))).)).....)))))))))))).))....))))).))))...((..(((....)))..))...)).)))))...

###########################################################################################################################

>C18061228.382.0	is_MIRNA
	VAL:	4.19	MeanVal:	52.9230208333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacc-cugggguacggauaucccu
            ++++---+++++-----++-+++++++-+++++------++-++++--+++|+++++++++++++++++++
            ++++-||+++++----|++-+++++++|+++++-----|++-++++--+++-+++++++++++++++++++
    REV:    acaau--uaaaaguua-ugcuauguau-uuguuaacac-gcgaggcuguggaggcuccaugccuaugggga
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:707.miRNA:4158	auuuuacuaagcaauacauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:707.miRNA:4159	uauuuuacuaagcaauacaua
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:707.miRNA:4160	gcaauacauauggcaaauacu
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:707.miRNA:4161	agcaauacauauggcaaauac
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:707.miRNA:4162	uuuuacuaagcaauacauaug
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:707.miRNA:4163	aauacauauggcaaauacucc
>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:707
	ccacuccaauuccacuguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacccugggguacggauaucccuacgugguugaugggcaucaaucacguauugccuagguggaggccauguaagggaguuuaucgaacucuaaggguaucgaccacucagguaacucauggguacaaauauccucccuagguggguuguuggcaucaacgacguggugucuuauuggcgcuuaaguuggcaacuauauagggguauccguaccucggaggugucggagcgcacaauuguuuauguaucguauugaaaauuaacacuugagaacacaaauguaaucugaugaggguga
	.(((((((.......((((...(((((.....((.(((((((.(((((......((.((((..(((((((((((((((((((((((((((((((((....)))))))))))...((((((..((((((((((.....((((...(((((((.....))).))))..))))........)))))..........))))))))))).((((((..((...........((((((.....))))))...))..))))))....))))))))))))))))))).)))..)))).)).....)))))))))))).))....))))).))))...((..(((....)))..))...)).))))).

###########################################################################################################################

>C18061228.382.1	is_MIRNA
	VAL:	4.19	MeanVal:	52.9230208333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacc-cugggguacggauaucccu
            ++++---+++++-----++-+++++++-+++++------++-++++--+++|+++++++++++++++++++
            ++++-||+++++----|++-+++++++|+++++-----|++-++++--+++-+++++++++++++++++++
    REV:    acaau--uaaaaguua-ugcuauguau-uuguuaacac-gcgaggcuguggaggcuccaugccuaugggga
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:708.miRNA:4164	auuuuacuaagcaauacauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:708.miRNA:4165	uauuuuacuaagcaauacaua
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:708.miRNA:4166	gcaauacauauggcaaauacu
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:708.miRNA:4167	agcaauacauauggcaaauac
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:708.miRNA:4168	uuuuacuaagcaauacauaug
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:708.miRNA:4169	aauacauauggcaaauacucc
>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:708
	ccacuccaauuccacuguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacccugggguacggauaucccuacgugguugaugggcaucaaucacguauugccuagguggaggccauguaagggaguuuaucgaacucuaaggguaucgaccacucagguaacucauggguacaaauauccucccuagguggguuguuggcaucaacgacguggugucuuauuggcgcuuaaguuggcaacuauauagggguauccguaccucggaggugucggagcgcacaauuguuuauguaucguauugaaaauuaacacuugagaacacaaauguaaucugaugaggguga
	.(((((((.......((((...(((((.....((.(((((((.(((((......((.((((..(((((((((((((((((((((((((((((((((....))))))))))).(((((......(((((((......(((((((...))))))).(((..(((..((((..(((........(((((....)))))..)))..))))(((((((....)))))))..)))..)))..)))).))).....)))))......))))))))))))))))))).)))..)))).)).....)))))))))))).))....))))).))))...((..(((....)))..))...)).))))).

###########################################################################################################################

>C18061228.385.0	is_MIRNA
	VAL:	3.26	MeanVal:	41.2199241666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuc-cac-uguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacc-cugggguacggauaucccu
            +++|++-|++++---+++++-----++-+++++++-+++++------++-++++--+++|+++++++++++++++++++
            +++-++--++++-||+++++----|++-+++++++|+++++-----|++-++++--+++-+++++++++++++++++++
    REV:    aagaguucacaau--uaaaaguua-ugcuauguau-uuguuaacac-gcgaggcuguggaggcuccaugccuaugggga
                           *********************	16:::36	14--34	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:709.miRNA:4170	auuuuacuaagcaauacauau
                          *********************	15:::35	13--33	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:709.miRNA:4171	uauuuuacuaagcaauacaua
                                     *********************	26:::46	24--44	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:709.miRNA:4172	gcaauacauauggcaaauacu
                                    *********************	25:::45	23--43	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:709.miRNA:4173	agcaauacauauggcaaauac
                            *********************	17:::37	15--35	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:709.miRNA:4174	uuuuacuaagcaauacauaug
                                       *********************	28:::48	26--46	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:709.miRNA:4175	aauacauauggcaaauacucc
>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:709
	cuccaauuccacuguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacccugggguacggauaucccuacgugguugaugggcaucaaucacguauugccuagguggaggccauguaagggaguuuaucgaacucuaaggguaucgaccacucagguaacucauggguacaaauauccucccuagguggguuguuggcaucaacgacguggugucuuauuggcgcuuaaguuggcaacuauauagggguauccguaccucggaggugucggagcgcacaauuguuuauguaucguauugaaaauuaacacuugagaacacaaauguaaucugaugagggugacgaggac
	.(((..(((((.((((...(((((.....((.(((((((.(((((......((.((((..(((((((((((((((((((((((((((((((((....)))))))))))...((((((..((((((((((.....((((...(((((((.....))).))))..))))........)))))..........))))))))))).((((((..((...........((((((.....))))))...))..))))))....))))))))))))))))))).)))..)))).)).....)))))))))))).))....))))).))))..)).)))......(((.((((.....)))).))).))).

###########################################################################################################################

>C18061228.385.1	is_MIRNA
	VAL:	3.26	MeanVal:	41.2199241666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuc-cac-uguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacc-cugggguacggauaucccu
            +++|++-|++++---+++++-----++-+++++++-+++++------++-++++--+++|+++++++++++++++++++
            +++-++--++++-||+++++----|++-+++++++|+++++-----|++-++++--+++-+++++++++++++++++++
    REV:    aagaguucacaau--uaaaaguua-ugcuauguau-uuguuaacac-gcgaggcuguggaggcuccaugccuaugggga
                           *********************	16:::36	14--34	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:710.miRNA:4176	auuuuacuaagcaauacauau
                          *********************	15:::35	13--33	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:710.miRNA:4177	uauuuuacuaagcaauacaua
                                     *********************	26:::46	24--44	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:710.miRNA:4178	gcaauacauauggcaaauacu
                                    *********************	25:::45	23--43	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:710.miRNA:4179	agcaauacauauggcaaauac
                            *********************	17:::37	15--35	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:710.miRNA:4180	uuuuacuaagcaauacauaug
                                       *********************	28:::48	26--46	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:710.miRNA:4181	aauacauauggcaaauacucc
>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:710
	cuccaauuccacuguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacccugggguacggauaucccuacgugguugaugggcaucaaucacguauugccuagguggaggccauguaagggaguuuaucgaacucuaaggguaucgaccacucagguaacucauggguacaaauauccucccuagguggguuguuggcaucaacgacguggugucuuauuggcgcuuaaguuggcaacuauauagggguauccguaccucggaggugucggagcgcacaauuguuuauguaucguauugaaaauuaacacuugagaacacaaauguaaucugaugagggugacgaggac
	.(((..(((((.((((...(((((.....((.(((((((.(((((......((.((((..(((((((((((((((((((((((((((((((((....))))))))))).(((((......(((((((......(((((((...))))))).(((..(((..((((..(((........(((((....)))))..)))..))))(((((((....)))))))..)))..)))..)))).))).....)))))......))))))))))))))))))).)))..)))).)).....)))))))))))).))....))))).))))..)).)))......(((.((((.....)))).))).))).

###########################################################################################################################

>C18061228.390.0	is_MIRNA
	VAL:	3.26	MeanVal:	41.2199241666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuc-cac-uguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacc-cugggguacggauaucccu
            +++|++-|++++---+++++-----++-+++++++-+++++------++-++++--+++|+++++++++++++++++++
            +++-++--++++-||+++++----|++-+++++++|+++++-----|++-++++--+++-+++++++++++++++++++
    REV:    aagaguucacaau--uaaaaguua-ugcuauguau-uuguuaacac-gcgaggcuguggaggcuccaugccuaugggga
                           *********************	16:::36	14--34	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:711.miRNA:4182	auuuuacuaagcaauacauau
                          *********************	15:::35	13--33	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:711.miRNA:4183	uauuuuacuaagcaauacaua
                                     *********************	26:::46	24--44	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:711.miRNA:4184	gcaauacauauggcaaauacu
                                    *********************	25:::45	23--43	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:711.miRNA:4185	agcaauacauauggcaaauac
                            *********************	17:::37	15--35	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:711.miRNA:4186	uuuuacuaagcaauacauaug
                                       *********************	28:::48	26--46	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:711.miRNA:4187	aauacauauggcaaauacucc
>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:711
	auuccacuguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacccugggguacggauaucccuacgugguugaugggcaucaaucacguauugccuagguggaggccauguaagggaguuuaucgaacucuaaggguaucgaccacucagguaacucauggguacaaauauccucccuagguggguuguuggcaucaacgacguggugucuuauuggcgcuuaaguuggcaacuauauagggguauccguaccucggaggugucggagcgcacaauuguuuauguaucguauugaaaauuaacacuugagaacacaaauguaaucugaugagggugacgaggacccg
	.(((((.((((...(((((.....((.(((((((.(((((......((.((((..(((((((((((((((((((((((((((((((((....)))))))))))...((((((..((((((((((.....((((...(((((((.....))).))))..))))........)))))..........))))))))))).((((((..((...........((((((.....))))))...))..))))))....))))))))))))))))))).)))..)))).)).....)))))))))))).))....))))).))))..)).)))...................((((.......)))).

###########################################################################################################################

>C18061228.390.1	is_MIRNA
	VAL:	3.26	MeanVal:	41.2199241666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuc-cac-uguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacc-cugggguacggauaucccu
            +++|++-|++++---+++++-----++-+++++++-+++++------++-++++--+++|+++++++++++++++++++
            +++-++--++++-||+++++----|++-+++++++|+++++-----|++-++++--+++-+++++++++++++++++++
    REV:    aagaguucacaau--uaaaaguua-ugcuauguau-uuguuaacac-gcgaggcuguggaggcuccaugccuaugggga
                           *********************	16:::36	14--34	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:712.miRNA:4188	auuuuacuaagcaauacauau
                          *********************	15:::35	13--33	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:712.miRNA:4189	uauuuuacuaagcaauacaua
                                     *********************	26:::46	24--44	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:712.miRNA:4190	gcaauacauauggcaaauacu
                                    *********************	25:::45	23--43	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:712.miRNA:4191	agcaauacauauggcaaauac
                            *********************	17:::37	15--35	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:712.miRNA:4192	uuuuacuaagcaauacauaug
                                       *********************	28:::48	26--46	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:712.miRNA:4193	aauacauauggcaaauacucc
>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:712
	auuccacuguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacccugggguacggauaucccuacgugguugaugggcaucaaucacguauugccuagguggaggccauguaagggaguuuaucgaacucuaaggguaucgaccacucagguaacucauggguacaaauauccucccuagguggguuguuggcaucaacgacguggugucuuauuggcgcuuaaguuggcaacuauauagggguauccguaccucggaggugucggagcgcacaauuguuuauguaucguauugaaaauuaacacuugagaacacaaauguaaucugaugagggugacgaggacccg
	.(((((.((((...(((((.....((.(((((((.(((((......((.((((..(((((((((((((((((((((((((((((((((....))))))))))).(((((......(((((((......(((((((...))))))).(((..(((..((((..(((........(((((....)))))..)))..))))(((((((....)))))))..)))..)))..)))).))).....)))))......))))))))))))))))))).)))..)))).)).....)))))))))))).))....))))).))))..)).)))...................((((.......)))).

###########################################################################################################################

>C18061228.396.0	is_MIRNA
	VAL:	4.19	MeanVal:	52.9230208333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacc-cugggguacggauaucccu
            ++++---+++++-----++-+++++++-+++++------++-++++--+++|+++++++++++++++++++
            ++++-||+++++----|++-+++++++|+++++-----|++-++++--+++-+++++++++++++++++++
    REV:    acaau--uaaaaguua-ugcuauguau-uuguuaacac-gcgaggcuguggaggcuccaugccuaugggga
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:713.miRNA:4194	auuuuacuaagcaauacauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:713.miRNA:4195	uauuuuacuaagcaauacaua
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:713.miRNA:4196	gcaauacauauggcaaauacu
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:713.miRNA:4197	agcaauacauauggcaaauac
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:713.miRNA:4198	uuuuacuaagcaauacauaug
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:713.miRNA:4199	aauacauauggcaaauacucc
>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:713
	cuguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacccugggguacggauaucccuacgugguugaugggcaucaaucacguauugccuagguggaggccauguaagggaguuuaucgaacucuaaggguaucgaccacucagguaacucauggguacaaauauccucccuagguggguuguuggcaucaacgacguggugucuuauuggcgcuuaaguuggcaacuauauagggguauccguaccucggaggugucggagcgcacaauuguuuauguaucguauugaaaauuaacacuugagaacacaaauguaaucugaugagggugacgaggacccg
	.((((...(((((.....((.(((((((.(((((......((.((((..(((((((((((((((((((((((((((((((((....)))))))))))...((((((..((((((((((.....((((...(((((((.....))).))))..))))........)))))..........))))))))))).((((((..((...........((((((.....))))))...))..))))))....))))))))))))))))))).)))..)))).)).....)))))))))))).))....))))).))))...((..(((....)))..))......((((.......)))).

###########################################################################################################################

>C18061228.396.1	is_MIRNA
	VAL:	4.19	MeanVal:	52.9230208333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacc-cugggguacggauaucccu
            ++++---+++++-----++-+++++++-+++++------++-++++--+++|+++++++++++++++++++
            ++++-||+++++----|++-+++++++|+++++-----|++-++++--+++-+++++++++++++++++++
    REV:    acaau--uaaaaguua-ugcuauguau-uuguuaacac-gcgaggcuguggaggcuccaugccuaugggga
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:714.miRNA:4200	auuuuacuaagcaauacauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:714.miRNA:4201	uauuuuacuaagcaauacaua
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:714.miRNA:4202	gcaauacauauggcaaauacu
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:714.miRNA:4203	agcaauacauauggcaaauac
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:714.miRNA:4204	uuuuacuaagcaauacauaug
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:714.miRNA:4205	aauacauauggcaaauacucc
>>C18061228.Lu0910.pre-miRNA:714
	cuguuucuauuuuacuaagcaauacauauggcaaauacuccggucugguacccugggguacggauaucccuacgugguugaugggcaucaaucacguauugccuagguggaggccauguaagggaguuuaucgaacucuaaggguaucgaccacucagguaacucauggguacaaauauccucccuagguggguuguuggcaucaacgacguggugucuuauuggcgcuuaaguuggcaacuauauagggguauccguaccucggaggugucggagcgcacaauuguuuauguaucguauugaaaauuaacacuugagaacacaaauguaaucugaugagggugacgaggacccg
	.((((...(((((.....((.(((((((.(((((......((.((((..(((((((((((((((((((((((((((((((((....))))))))))).(((((......(((((((......(((((((...))))))).(((..(((..((((..(((........(((((....)))))..)))..))))(((((((....)))))))..)))..)))..)))).))).....)))))......))))))))))))))))))).)))..)))).)).....)))))))))))).))....))))).))))...((..(((....)))..))......((((.......)))).

###########################################################################################################################

>C18061348.202.0	is_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	15.0731293333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgaguugagcc----------cgaguuuggcucgucaaagcuagcuaaacgaguca-ggcucgagcucauuauaaguua
            +++++++++++-||||||||||+++++++++++-++----+++---++++++++---|+++++++++++------+++++
            +++++++++++-----------+++++++++++-++-|||+++---++++++++----+++++++++++-|||||+++++
    REV:    agcucggcuugaaauaacaugagcucaaaccgaacaa---ugaaaaauuugcuccaacuugagcuugagc-----ucaau
                                            *********************	33:::53	23--43	>>C18061348.Lu0910.pre-miRNA:715.miRNA:4206	ucgucaaagcuagcuaaacga
                                             *********************	34:::54	24--44	>>C18061348.Lu0910.pre-miRNA:715.miRNA:4207	cgucaaagcuagcuaaacgag
                                               *********************	36:::56	26--46	>>C18061348.Lu0910.pre-miRNA:715.miRNA:4208	ucaaagcuagcuaaacgaguc
                                         *********************	30:::50	20--40	>>C18061348.Lu0910.pre-miRNA:715.miRNA:4209	ggcucgucaaagcuagcuaaa
                                          *********************	31:::51	21--41	>>C18061348.Lu0910.pre-miRNA:715.miRNA:4210	gcucgucaaagcuagcuaaac
                                           *********************	32:::52	22--42	>>C18061348.Lu0910.pre-miRNA:715.miRNA:4211	cucgucaaagcuagcuaaacg
>>C18061348.Lu0910.pre-miRNA:715
	uucgaguugagcccgaguuuggcucgucaaagcuagcuaaacgagucaggcucgagcucauuauaaguuaaaauuuucuaacucgaguucgaguucaaccucguuuaaaaaguaacaagccaaacucgaguacaauaaaguucggcucgauuugguuugugaacaacccuaguguugguuauuguuucggucucaaugguuggaucacacaaucaauuacaauuucaaggcuaaugcuuagguauuuauuucguaugacccaaaccu
	.(((((((((((.(((((((((((.((....(((...((((((((...(((((((((((......(((((........))))).)))))))))))....))))))))...))).)).)))))))))))...........)))))))))))...((((((......(((..((((((((((.(((.....((.....((((((.......))))))...)).....)))))))))))))..)))..((((.....))))..)))))).

###########################################################################################################################

>C18061348.202.1	is_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	15.0731293333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgaguugagcc----------cgaguuuggcucgucaaagcuagcuaaacgaguca-ggcucgagcucauuauaaguua
            +++++++++++-||||||||||+++++++++++-++----+++---++++++++---|+++++++++++------+++++
            +++++++++++-----------+++++++++++-++-|||+++---++++++++----+++++++++++-|||||+++++
    REV:    agcucggcuugaaauaacaugagcucaaaccgaacaa---ugaaaaauuugcuccaacuugagcuugagc-----ucaau
                                            *********************	33:::53	23--43	>>C18061348.Lu0910.pre-miRNA:716.miRNA:4212	ucgucaaagcuagcuaaacga
                                             *********************	34:::54	24--44	>>C18061348.Lu0910.pre-miRNA:716.miRNA:4213	cgucaaagcuagcuaaacgag
                                               *********************	36:::56	26--46	>>C18061348.Lu0910.pre-miRNA:716.miRNA:4214	ucaaagcuagcuaaacgaguc
                                         *********************	30:::50	20--40	>>C18061348.Lu0910.pre-miRNA:716.miRNA:4215	ggcucgucaaagcuagcuaaa
                                          *********************	31:::51	21--41	>>C18061348.Lu0910.pre-miRNA:716.miRNA:4216	gcucgucaaagcuagcuaaac
                                           *********************	32:::52	22--42	>>C18061348.Lu0910.pre-miRNA:716.miRNA:4217	cucgucaaagcuagcuaaacg
>>C18061348.Lu0910.pre-miRNA:716
	uucgaguugagcccgaguuuggcucgucaaagcuagcuaaacgagucaggcucgagcucauuauaaguuaaaauuuucuaacucgaguucgaguucaaccucguuuaaaaaguaacaagccaaacucgaguacaauaaaguucggcucgauuugguuugugaacaacccuaguguugguuauuguuucggucucaaugguuggaucacacaaucaauuacaauuucaaggcuaaugcuuagguauuuauuucguaugacccaaaccu
	.(((((((((((.(((((((((((.((....(((...((((((((...(((((((((((......(((((........))))).)))))))))))....))))))))...))).)).)))))))))))...........)))))))))))...((((((......(((..((..((((((.(((.....((.....((((((.......))))))...)).....)))))))))..))..)))..((((.....))))..)))))).

###########################################################################################################################

>C18061348.202.2	is_MIRNA
	VAL:	1.49	MeanVal:	18.6037691666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgaguugagcc----------cgaguuuggcucgucaaagcuagcuaaacga-gucaggcucgagcucauuauaaguua
            +++++++++++-||||||||||+++++++++++-++----+++---+++++++|++--+++++++++++------+++++
            +++++++++++-----------+++++++++++-++-|||+++---+++++++-++--+++++++++++-|||||+++++
    REV:    agcucggcuugaaauaacaugagcucaaaccgaacaa---ugaaaaauuugcuccaacuugagcuugagc-----ucaau
                                                         *********************	46:::66	36--55	>>C18061348.Lu0910.pre-miRNA:717.miRNA:4218	cuaaacga-gucaggcucgag
                                            *********************	33:::53	23--43	>>C18061348.Lu0910.pre-miRNA:717.miRNA:4219	ucgucaaagcuagcuaaacga
                                                        *********************	45:::65	35--54	>>C18061348.Lu0910.pre-miRNA:717.miRNA:4220	gcuaaacga-gucaggcucga
                                                     *********************	42:::62	32--51	>>C18061348.Lu0910.pre-miRNA:717.miRNA:4221	cuagcuaaacga-gucaggcu
                                                      *********************	43:::63	33--52	>>C18061348.Lu0910.pre-miRNA:717.miRNA:4222	uagcuaaacga-gucaggcuc
                                         *********************	30:::50	20--40	>>C18061348.Lu0910.pre-miRNA:717.miRNA:4223	ggcucgucaaagcuagcuaaa
>>C18061348.Lu0910.pre-miRNA:717
	uucgaguugagcccgaguuuggcucgucaaagcuagcuaaacgagucaggcucgagcucauuauaaguuaaaauuuucuaacucgaguucgaguucaaccucguuuaaaaaguaacaagccaaacucgaguacaauaaaguucggcucgauuugguuugugaacaacccuaguguugguuauuguuucggucucaaugguuggaucacacaaucaauuacaauuucaaggcuaaugcuuagguauuuauuucguaugacccaaaccu
	.(((((((((((.(((((((((((.((....(((...(((((((((..(((((((((((......(((((........))))).)))))))))))..)).)))))))...))).)).)))))))))))...........)))))))))))...((((((......(((..((((((((((.(((.....((.....((((((.......))))))...)).....)))))))))))))..)))..((((.....))))..)))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.272.0	is_MIRNA
	VAL:	5.07	MeanVal:	126.0839525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            +++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++---+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            +++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                     *********************	10:::30	10--30	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:718.miRNA:4224	aaaaauagacaccacguaugc
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:718.miRNA:4225	uaaaaauagacaccacguaug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:718.miRNA:4226	auaaaaauagacaccacguau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:718.miRNA:4227	uauaaaaauagacaccacgua
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:718.miRNA:4228	acaccacguaugcucucucuu
                              *********************	19:::39	19--39	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:718.miRNA:4229	caccacguaugcucucucuuu
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:718
	ggauaaugccaauuuuuuuugguaaauucuuaaagcuagaauuuauuuugagguuuuuuauaugcaucgaauguuuaaaaauguaucuaauuaacuuguuauuaacuacguuugaaaaagaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgau
	.((((.((((((((((.((((((.((((((.......))))))((((((((((((((((.......((((((((((((.((((.............)))).))))..)))))))).......))))))))).)))))))..)))))).....(((((((...((((((((.((((.(((((..((...(((...(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).))))))...))..))))).)))).))))))))...))))))).)))))))))).))))((((((((((..((..((((........))))...................(((((.............)))))...........))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.272.1	is_MIRNA
	VAL:	5.07	MeanVal:	126.0839525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            +++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++---+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            +++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                     *********************	10:::30	10--30	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:719.miRNA:4230	aaaaauagacaccacguaugc
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:719.miRNA:4231	uaaaaauagacaccacguaug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:719.miRNA:4232	auaaaaauagacaccacguau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:719.miRNA:4233	uauaaaaauagacaccacgua
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:719.miRNA:4234	acaccacguaugcucucucuu
                              *********************	19:::39	19--39	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:719.miRNA:4235	caccacguaugcucucucuuu
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:719
	ggauaaugccaauuuuuuuugguaaauucuuaaagcuagaauuuauuuugagguuuuuuauaugcaucgaauguuuaaaaauguaucuaauuaacuuguuauuaacuacguuugaaaaagaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgau
	.((((.((((((((((.((((((.((((((.......))))))((((((((((((((((.......((((((((((((.((((.............)))).))))..)))))))).......))))))))).)))))))..)))))).....(((((((...((((((((.((((.(((((..((...(((...(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).))))))...))..))))).)))).))))))))...))))))).)))))))))).))))((((((((((..((..((((..(((...........))).)))).......(((((.............)))))...........))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.272.2	is_MIRNA
	VAL:	3.28	MeanVal:	81.1415055	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            +++++++---++++++++-++++-+++++--++---------+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            +++++++---++++++++-++++-+++++--++------|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                     *********************	10:::30	10--30	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:720.miRNA:4236	aaaaauagacaccacguaugc
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:720.miRNA:4237	uaaaaauagacaccacguaug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:720.miRNA:4238	auaaaaauagacaccacguau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:720.miRNA:4239	uauaaaaauagacaccacgua
               *********************	4:::24	4--24	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:720.miRNA:4240	aauuauaaaaauagacaccac
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:720.miRNA:4241	agacaccacguaugcucucuc
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:720
	ggauaaugccaauuuuuuuugguaaauucuuaaagcuagaauuuauuuugagguuuuuuauaugcaucgaauguuuaaaaauguaucuaauuaacuuguuauuaacuacguuugaaaaagaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgau
	.((((.((((((((((.((((((.((((((.......))))))((((((((((((((((.......((((((((((((.((((.............)))).))))..)))))))).......))))))))).)))))))..)))))).....(((((((...((((((((.((((.(((((..((.........(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).)))......))..))))).)))).))))))))...))))))).)))))))))).))))((((((((((..((..((((........))))...................(((((.............)))))...........))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.277.0	is_MIRNA
	VAL:	5.07	MeanVal:	126.0839525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            +++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++---+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            +++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                     *********************	10:::30	10--30	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:721.miRNA:4242	aaaaauagacaccacguaugc
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:721.miRNA:4243	uaaaaauagacaccacguaug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:721.miRNA:4244	auaaaaauagacaccacguau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:721.miRNA:4245	uauaaaaauagacaccacgua
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:721.miRNA:4246	acaccacguaugcucucucuu
                              *********************	19:::39	19--39	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:721.miRNA:4247	caccacguaugcucucucuuu
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:721
	augccaauuuuuuuugguaaauucuuaaagcuagaauuuauuuugagguuuuuuauaugcaucgaauguuuaaaaauguaucuaauuaacuuguuauuaacuacguuugaaaaagaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgau
	.((((((((((.((((((.((((((.......))))))((((((((((((((((.......((((((((((((.((((.............)))).))))..)))))))).......))))))))).)))))))..)))))).....(((((((...((((((((.((((.(((((..((...(((...(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).))))))...))..))))).)))).))))))))...))))))).)))))))))).....((((((((((..((..((((..(((...........))).)))).......(((((.............)))))...........))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.277.1	is_MIRNA
	VAL:	5.07	MeanVal:	126.0839525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            +++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++---+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            +++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                     *********************	10:::30	10--30	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:722.miRNA:4248	aaaaauagacaccacguaugc
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:722.miRNA:4249	uaaaaauagacaccacguaug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:722.miRNA:4250	auaaaaauagacaccacguau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:722.miRNA:4251	uauaaaaauagacaccacgua
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:722.miRNA:4252	acaccacguaugcucucucuu
                              *********************	19:::39	19--39	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:722.miRNA:4253	caccacguaugcucucucuuu
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:722
	augccaauuuuuuuugguaaauucuuaaagcuagaauuuauuuugagguuuuuuauaugcaucgaauguuuaaaaauguaucuaauuaacuuguuauuaacuacguuugaaaaagaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgau
	.((((((((((.((((((.((((((.......))))))((((((((((((((((.......((((((((((((.((((.............)))).))))..)))))))).......))))))))).)))))))..)))))).....(((((((...((((((((.((((.(((((..((...(((...(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).))))))...))..))))).)))).))))))))...))))))).)))))))))).....((((((((((..((..((((........))))...................(((((.............)))))...........))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.277.2	is_MIRNA
	VAL:	3.28	MeanVal:	81.1415055	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            +++++++---++++++++-++++-+++++--++---------+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            +++++++---++++++++-++++-+++++--++------|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                     *********************	10:::30	10--30	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:723.miRNA:4254	aaaaauagacaccacguaugc
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:723.miRNA:4255	uaaaaauagacaccacguaug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:723.miRNA:4256	auaaaaauagacaccacguau
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:723.miRNA:4257	uauaaaaauagacaccacgua
               *********************	4:::24	4--24	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:723.miRNA:4258	aauuauaaaaauagacaccac
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:723.miRNA:4259	agacaccacguaugcucucuc
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:723
	augccaauuuuuuuugguaaauucuuaaagcuagaauuuauuuugagguuuuuuauaugcaucgaauguuuaaaaauguaucuaauuaacuuguuauuaacuacguuugaaaaagaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgau
	.((((((((((.((((((.((((((.......))))))((((((((((((((((.......((((((((((((.((((.............)))).))))..)))))))).......))))))))).)))))))..)))))).....(((((((...((((((((.((((.(((((..((.........(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).)))......))..))))).)))).))))))))...))))))).)))))))))).....((((((((((..((..((((..(((...........))).)))).......(((((.............)))))...........))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.291.0	is_MIRNA
	VAL:	4.97	MeanVal:	123.446483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            ++++++-+++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++---+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            ++++++-+++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    uuuauaaugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                       *********************	28:::48	28--48	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:724.miRNA:4260	aaaaauagacaccacguaugc
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:724.miRNA:4261	uaaaaauagacaccacguaug
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:724.miRNA:4262	auaaaaauagacaccacguau
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:724.miRNA:4263	uauaaaaauagacaccacgua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:724.miRNA:4264	acaccacguaugcucucucuu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:724.miRNA:4265	caccacguaugcucucucuuu
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:724
	ugguaaauucuuaaagcuagaauuuauuuugagguuuuuuauaugcaucgaauguuuaaaaauguaucuaauuaacuuguuauuaacuacguuugaaaaagaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgauuuucgaauu
	.((((((((((.......))))))))))...(((((..(((.((((((.............)))))).)))..)))))............(((((((((................((((((.(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((...(((...(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).))))))...))..))))).)))).))))))))...))))))))))).))))).))))))(((((((((..((..((((..(((...........))).)))).......(((((.............)))))...........))..))))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.291.1	is_MIRNA
	VAL:	4.97	MeanVal:	123.446483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            ++++++-+++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++---+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            ++++++-+++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    uuuauaaugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                       *********************	28:::48	28--48	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:725.miRNA:4266	aaaaauagacaccacguaugc
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:725.miRNA:4267	uaaaaauagacaccacguaug
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:725.miRNA:4268	auaaaaauagacaccacguau
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:725.miRNA:4269	uauaaaaauagacaccacgua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:725.miRNA:4270	acaccacguaugcucucucuu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:725.miRNA:4271	caccacguaugcucucucuuu
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:725
	ugguaaauucuuaaagcuagaauuuauuuugagguuuuuuauaugcaucgaauguuuaaaaauguaucuaauuaacuuguuauuaacuacguuugaaaaagaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgauuuucgaauu
	.((((((((((.......))))))))))...(((((..(((.((((((.............)))))).)))..)))))............(((((((((................((((((.(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((...(((...(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).))))))...))..))))).)))).))))))))...))))))))))).))))).))))))(((((((((..((..((((........))))...................(((((.............)))))...........))..))))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.291.2	is_MIRNA
	VAL:	3.49	MeanVal:	86.3885026666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            ++++++-+++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---------+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            ++++++-+++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++------|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    uuuauaaugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                       *********************	28:::48	28--48	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:726.miRNA:4272	aaaaauagacaccacguaugc
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:726.miRNA:4273	uaaaaauagacaccacguaug
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:726.miRNA:4274	uauaaaaauagacaccacgua
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:726.miRNA:4275	auaaaaauagacaccacguau
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:726.miRNA:4276	aauuauaaaaauagacaccac
                                             *********************	34:::54	34--54	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:726.miRNA:4277	agacaccacguaugcucucuc
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:726
	ugguaaauucuuaaagcuagaauuuauuuugagguuuuuuauaugcaucgaauguuuaaaaauguaucuaauuaacuuguuauuaacuacguuugaaaaagaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgauuuucgaauu
	.((((((((((.......))))))))))...(((((..(((.((((((.............)))))).)))..)))))............(((((((((................((((((.(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((.........(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).)))......))..))))).)))).))))))))...))))))))))).))))).))))))(((((((((..((..((((..(((...........))).)))).......(((((.............)))))...........))..))))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.309.0	is_MIRNA
	VAL:	6.49	MeanVal:	161.2833525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            +++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++---+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            +++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    ugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                *********************	21:::41	21--41	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:727.miRNA:4278	aaaaauagacaccacguaugc
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:727.miRNA:4279	uaaaaauagacaccacguaug
                              *********************	19:::39	19--39	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:727.miRNA:4280	auaaaaauagacaccacguau
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:727.miRNA:4281	uauaaaaauagacaccacgua
                                        *********************	29:::49	29--49	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:727.miRNA:4282	acaccacguaugcucucucuu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:727.miRNA:4283	caccacguaugcucucucuuu
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:727
	agaauuuauuuugagguuuuuuauaugcaucgaauguuuaaaaauguaucuaauuaacuuguuauuaacuacguuugaaaaagaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgauuuucg
	.(((..((((((((((((((((.......((((((((((((.((((.............)))).))))..)))))))).......))))))))).)))))))..(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((...(((...(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).))))))...))..))))).)))).))))))))...))))))))))).)))))......((((((((((..((..((((........))))...................(((((.............)))))...........))..))))))))))..))).

###########################################################################################################################

>C18068992.309.1	is_MIRNA
	VAL:	6.49	MeanVal:	161.2833525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            +++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++---+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            +++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    ugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                *********************	21:::41	21--41	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:728.miRNA:4284	aaaaauagacaccacguaugc
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:728.miRNA:4285	uaaaaauagacaccacguaug
                              *********************	19:::39	19--39	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:728.miRNA:4286	auaaaaauagacaccacguau
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:728.miRNA:4287	uauaaaaauagacaccacgua
                                        *********************	29:::49	29--49	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:728.miRNA:4288	acaccacguaugcucucucuu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:728.miRNA:4289	caccacguaugcucucucuuu
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:728
	agaauuuauuuugagguuuuuuauaugcaucgaauguuuaaaaauguaucuaauuaacuuguuauuaacuacguuugaaaaagaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgauuuucg
	.(((..((((((((((((((((.......((((((((((((.((((.............)))).))))..)))))))).......))))))))).)))))))..(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((...(((...(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).))))))...))..))))).)))).))))))))...))))))))))).)))))......((((((((((..((..((((..(((...........))).)))).......(((((.............)))))...........))..))))))))))..))).

###########################################################################################################################

>C18068992.309.2	is_MIRNA
	VAL:	4.28	MeanVal:	106.0269805	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            +++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---------+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            +++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++------|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    ugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                *********************	21:::41	21--41	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:729.miRNA:4290	aaaaauagacaccacguaugc
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:729.miRNA:4291	uaaaaauagacaccacguaug
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:729.miRNA:4292	uauaaaaauagacaccacgua
                              *********************	19:::39	19--39	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:729.miRNA:4293	auaaaaauagacaccacguau
                          *********************	15:::35	15--35	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:729.miRNA:4294	aauuauaaaaauagacaccac
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:729.miRNA:4295	agacaccacguaugcucucuc
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:729
	agaauuuauuuugagguuuuuuauaugcaucgaauguuuaaaaauguaucuaauuaacuuguuauuaacuacguuugaaaaagaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgauuuucg
	.(((..((((((((((((((((.......((((((((((((.((((.............)))).))))..)))))))).......))))))))).)))))))..(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((.........(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).)))......))..))))).)))).))))))))...))))))))))).)))))......((((((((((..((..((((........))))...................(((((.............)))))...........))..))))))))))..))).

###########################################################################################################################

>C18068992.314.0	is_MIRNA
	VAL:	6.49	MeanVal:	161.2833525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            +++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++---+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            +++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    ugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                *********************	21:::41	21--41	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:730.miRNA:4296	aaaaauagacaccacguaugc
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:730.miRNA:4297	uaaaaauagacaccacguaug
                              *********************	19:::39	19--39	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:730.miRNA:4298	auaaaaauagacaccacguau
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:730.miRNA:4299	uauaaaaauagacaccacgua
                                        *********************	29:::49	29--49	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:730.miRNA:4300	acaccacguaugcucucucuu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:730.miRNA:4301	caccacguaugcucucucuuu
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:730
	uuauuuugagguuuuuuauaugcaucgaauguuuaaaaauguaucuaauuaacuuguuauuaacuacguuugaaaaagaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgau
	.((((((((((((((((.......((((((((((((.((((.............)))).))))..)))))))).......))))))))).)))))))..(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((...(((...(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).))))))...))..))))).)))).))))))))...))))))))))).)))))......((((((((((..((..((((..(((...........))).)))).......(((((.............)))))...........))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.314.1	is_MIRNA
	VAL:	6.49	MeanVal:	161.2833525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            +++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++---+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            +++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    ugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                *********************	21:::41	21--41	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:731.miRNA:4302	aaaaauagacaccacguaugc
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:731.miRNA:4303	uaaaaauagacaccacguaug
                              *********************	19:::39	19--39	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:731.miRNA:4304	auaaaaauagacaccacguau
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:731.miRNA:4305	uauaaaaauagacaccacgua
                                        *********************	29:::49	29--49	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:731.miRNA:4306	acaccacguaugcucucucuu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:731.miRNA:4307	caccacguaugcucucucuuu
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:731
	uuauuuugagguuuuuuauaugcaucgaauguuuaaaaauguaucuaauuaacuuguuauuaacuacguuugaaaaagaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgau
	.((((((((((((((((.......((((((((((((.((((.............)))).))))..)))))))).......))))))))).)))))))..(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((...(((...(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).))))))...))..))))).)))).))))))))...))))))))))).)))))......((((((((((..((..((((........))))...................(((((.............)))))...........))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.314.2	is_MIRNA
	VAL:	4.28	MeanVal:	106.0269805	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            +++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---------+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            +++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++------|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    ugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                *********************	21:::41	21--41	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:732.miRNA:4308	aaaaauagacaccacguaugc
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:732.miRNA:4309	uaaaaauagacaccacguaug
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:732.miRNA:4310	uauaaaaauagacaccacgua
                              *********************	19:::39	19--39	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:732.miRNA:4311	auaaaaauagacaccacguau
                          *********************	15:::35	15--35	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:732.miRNA:4312	aauuauaaaaauagacaccac
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:732.miRNA:4313	agacaccacguaugcucucuc
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:732
	uuauuuugagguuuuuuauaugcaucgaauguuuaaaaauguaucuaauuaacuuguuauuaacuacguuugaaaaagaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgau
	.((((((((((((((((.......((((((((((((.((((.............)))).))))..)))))))).......))))))))).)))))))..(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((.........(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).)))......))..))))).)))).))))))))...))))))))))).)))))......((((((((((..((..((((..(((...........))).)))).......(((((.............)))))...........))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.380.0	is_MIRNA
	VAL:	4.97	MeanVal:	123.446483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            ++++++-+++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++---+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            ++++++-+++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    uuuauaaugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                       *********************	28:::48	28--48	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:733.miRNA:4314	aaaaauagacaccacguaugc
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:733.miRNA:4315	uaaaaauagacaccacguaug
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:733.miRNA:4316	auaaaaauagacaccacguau
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:733.miRNA:4317	uauaaaaauagacaccacgua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:733.miRNA:4318	acaccacguaugcucucucuu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:733.miRNA:4319	caccacguaugcucucucuuu
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:733
	cguuugaaaaagaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgauuuucgaauu
	.(((((((((................((((((.(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((...(((...(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).))))))...))..))))).)))).))))))))...))))))))))).))))).))))))(((((((((..((..((((..(((...........))).)))).......(((((.............)))))...........))..))))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.380.1	is_MIRNA
	VAL:	4.97	MeanVal:	123.446483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            ++++++-+++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++---+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            ++++++-+++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    uuuauaaugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                       *********************	28:::48	28--48	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:734.miRNA:4320	aaaaauagacaccacguaugc
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:734.miRNA:4321	uaaaaauagacaccacguaug
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:734.miRNA:4322	auaaaaauagacaccacguau
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:734.miRNA:4323	uauaaaaauagacaccacgua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:734.miRNA:4324	acaccacguaugcucucucuu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:734.miRNA:4325	caccacguaugcucucucuuu
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:734
	cguuugaaaaagaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgauuuucgaauu
	.(((((((((................((((((.(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((...(((...(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).))))))...))..))))).)))).))))))))...))))))))))).))))).))))))(((((((((..((..((((........))))...................(((((.............)))))...........))..))))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.380.2	is_MIRNA
	VAL:	3.49	MeanVal:	86.3885026666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            ++++++-+++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---------+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            ++++++-+++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++------|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    uuuauaaugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                       *********************	28:::48	28--48	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4326	aaaaauagacaccacguaugc
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4327	uaaaaauagacaccacguaug
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4328	uauaaaaauagacaccacgua
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4329	auaaaaauagacaccacguau
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4330	aauuauaaaaauagacaccac
                                             *********************	34:::54	34--54	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4331	agacaccacguaugcucucuc
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:735
	cguuugaaaaagaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgauuuucgaauu
	.(((((((((................((((((.(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((.........(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).)))......))..))))).)))).))))))))...))))))))))).))))).))))))(((((((((..((..((((........))))...................(((((.............)))))...........))..))))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.383.0	is_MIRNA
	VAL:	4.97	MeanVal:	123.446483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            ++++++-+++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++---+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            ++++++-+++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    uuuauaaugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                       *********************	28:::48	28--48	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:736.miRNA:4332	aaaaauagacaccacguaugc
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:736.miRNA:4333	uaaaaauagacaccacguaug
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:736.miRNA:4334	auaaaaauagacaccacguau
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:736.miRNA:4335	uauaaaaauagacaccacgua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:736.miRNA:4336	acaccacguaugcucucucuu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:736.miRNA:4337	caccacguaugcucucucuuu
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:736
	uugaaaaagaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgauuuucgaauuucau
	.(((((..(((((..........((((((.(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((...(((...(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).))))))...))..))))).)))).))))))))...))))))))))).))))).))))))(((((((((..((..((((........))))...................(((((.............)))))...........))..))))))))).)))))...))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.383.1	is_MIRNA
	VAL:	4.97	MeanVal:	123.446483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            ++++++-+++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++---+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            ++++++-+++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    uuuauaaugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                       *********************	28:::48	28--48	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:737.miRNA:4338	aaaaauagacaccacguaugc
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:737.miRNA:4339	uaaaaauagacaccacguaug
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:737.miRNA:4340	auaaaaauagacaccacguau
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:737.miRNA:4341	uauaaaaauagacaccacgua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:737.miRNA:4342	acaccacguaugcucucucuu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:737.miRNA:4343	caccacguaugcucucucuuu
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:737
	uugaaaaagaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgauuuucgaauuucau
	.(((((..(((((..........((((((.(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((...(((...(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).))))))...))..))))).)))).))))))))...))))))))))).))))).))))))(((((((((..((..((((..(((...........))).)))).......(((((.............)))))...........))..))))))))).)))))...))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.383.2	is_MIRNA
	VAL:	3.49	MeanVal:	86.3885026666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            ++++++-+++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---------+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            ++++++-+++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++------|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    uuuauaaugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                       *********************	28:::48	28--48	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:738.miRNA:4344	aaaaauagacaccacguaugc
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:738.miRNA:4345	uaaaaauagacaccacguaug
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:738.miRNA:4346	uauaaaaauagacaccacgua
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:738.miRNA:4347	auaaaaauagacaccacguau
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:738.miRNA:4348	aauuauaaaaauagacaccac
                                             *********************	34:::54	34--54	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:738.miRNA:4349	agacaccacguaugcucucuc
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:738
	uugaaaaagaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgauuuucgaauuucau
	.(((((..(((((..........((((((.(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((.........(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).)))......))..))))).)))).))))))))...))))))))))).))))).))))))(((((((((..((..((((..(((...........))).)))).......(((((.............)))))...........))..))))))))).)))))...))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.390.0	is_MIRNA
	VAL:	4.97	MeanVal:	123.446483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            ++++++-+++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++---+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            ++++++-+++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    uuuauaaugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                       *********************	28:::48	28--48	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:739.miRNA:4350	aaaaauagacaccacguaugc
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:739.miRNA:4351	uaaaaauagacaccacguaug
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:739.miRNA:4352	auaaaaauagacaccacguau
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:739.miRNA:4353	uauaaaaauagacaccacgua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:739.miRNA:4354	acaccacguaugcucucucuu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:739.miRNA:4355	caccacguaugcucucucuuu
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:739
	agaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgauuuucg
	.(((((..........((((((.(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((...(((...(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).))))))...))..))))).)))).))))))))...))))))))))).))))).))))))(((((((((..((..((((..(((...........))).)))).......(((((.............)))))...........))..))))))))).))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.390.1	is_MIRNA
	VAL:	4.97	MeanVal:	123.446483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            ++++++-+++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++---+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            ++++++-+++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    uuuauaaugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                       *********************	28:::48	28--48	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:740.miRNA:4356	aaaaauagacaccacguaugc
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:740.miRNA:4357	uaaaaauagacaccacguaug
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:740.miRNA:4358	auaaaaauagacaccacguau
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:740.miRNA:4359	uauaaaaauagacaccacgua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:740.miRNA:4360	acaccacguaugcucucucuu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:740.miRNA:4361	caccacguaugcucucucuuu
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:740
	agaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgauuuucg
	.(((((..........((((((.(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((...(((...(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).))))))...))..))))).)))).))))))))...))))))))))).))))).))))))(((((((((..((..((((........))))...................(((((.............)))))...........))..))))))))).))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.390.2	is_MIRNA
	VAL:	3.49	MeanVal:	86.3885026666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            ++++++-+++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---------+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            ++++++-+++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++------|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    uuuauaaugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                       *********************	28:::48	28--48	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:741.miRNA:4362	aaaaauagacaccacguaugc
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:741.miRNA:4363	uaaaaauagacaccacguaug
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:741.miRNA:4364	uauaaaaauagacaccacgua
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:741.miRNA:4365	auaaaaauagacaccacguau
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:741.miRNA:4366	aauuauaaaaauagacaccac
                                             *********************	34:::54	34--54	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:741.miRNA:4367	agacaccacguaugcucucuc
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:741
	agaaaaaaaaucuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgauuuucg
	.(((((..........((((((.(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((.........(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).)))......))..))))).)))).))))))))...))))))))))).))))).))))))(((((((((..((..((((........))))...................(((((.............)))))...........))..))))))))).))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.401.0	is_MIRNA
	VAL:	5.29	MeanVal:	131.5428425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            +++++-+++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++---+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            +++++-+++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    uuauaaugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:742.miRNA:4368	aaaaauagacaccacguaugc
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:742.miRNA:4369	uaaaaauagacaccacguaug
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:742.miRNA:4370	auaaaaauagacaccacguau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:742.miRNA:4371	uauaaaaauagacaccacgua
                                              *********************	35:::55	35--55	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:742.miRNA:4372	acaccacguaugcucucucuu
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:742.miRNA:4373	caccacguaugcucucucuuu
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:742
	cuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgauuuucgaau
	.(((..(((((.(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((...(((...(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).))))))...))..))))).)))).))))))))...))))))))))).))))).)))))((((((((((..((..((((........))))...................(((((.............)))))...........))..)))))))))).....))).

###########################################################################################################################

>C18068992.401.1	is_MIRNA
	VAL:	5.29	MeanVal:	131.5428425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            +++++-+++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++---+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            +++++-+++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    uuauaaugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:743.miRNA:4374	aaaaauagacaccacguaugc
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:743.miRNA:4375	uaaaaauagacaccacguaug
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:743.miRNA:4376	auaaaaauagacaccacguau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:743.miRNA:4377	uauaaaaauagacaccacgua
                                              *********************	35:::55	35--55	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:743.miRNA:4378	acaccacguaugcucucucuu
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:743.miRNA:4379	caccacguaugcucucucuuu
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:743
	cuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgauuuucgaau
	.(((..(((((.(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((...(((...(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).))))))...))..))))).)))).))))))))...))))))))))).))))).)))))((((((((((..((..((((..(((...........))).)))).......(((((.............)))))...........))..)))))))))).....))).

###########################################################################################################################

>C18068992.401.2	is_MIRNA
	VAL:	3.68	MeanVal:	91.1303618333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            +++++-+++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---------+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            +++++-+++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++------|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    uuauaaugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:744.miRNA:4380	aaaaauagacaccacguaugc
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:744.miRNA:4381	uaaaaauagacaccacguaug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:744.miRNA:4382	uauaaaaauagacaccacgua
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:744.miRNA:4383	auaaaaauagacaccacguau
                                *********************	21:::41	21--41	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:744.miRNA:4384	aauuauaaaaauagacaccac
                                            *********************	33:::53	33--53	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:744.miRNA:4385	agacaccacguaugcucucuc
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:744
	cuucaaaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgauuuucgaau
	.(((..(((((.(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((.........(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).)))......))..))))).)))).))))))))...))))))))))).))))).)))))((((((((((..((..((((........))))...................(((((.............)))))...........))..)))))))))).....))).

###########################################################################################################################

>C18068992.406.0	is_MIRNA
	VAL:	5.29	MeanVal:	131.5428425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            +++++-+++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++---+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            +++++-+++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    uuauaaugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:745.miRNA:4386	aaaaauagacaccacguaugc
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:745.miRNA:4387	uaaaaauagacaccacguaug
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:745.miRNA:4388	auaaaaauagacaccacguau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:745.miRNA:4389	uauaaaaauagacaccacgua
                                              *********************	35:::55	35--55	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:745.miRNA:4390	acaccacguaugcucucucuu
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:745.miRNA:4391	caccacguaugcucucucuuu
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:745
	aaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgau
	.(((((.(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((...(((...(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).))))))...))..))))).)))).))))))))...))))))))))).))))).)))))((((((((((..((..((((........))))...................(((((.............)))))...........))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.406.1	is_MIRNA
	VAL:	5.29	MeanVal:	131.5428425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            +++++-+++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++---+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            +++++-+++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    uuauaaugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:746.miRNA:4392	aaaaauagacaccacguaugc
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:746.miRNA:4393	uaaaaauagacaccacguaug
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:746.miRNA:4394	auaaaaauagacaccacguau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:746.miRNA:4395	uauaaaaauagacaccacgua
                                              *********************	35:::55	35--55	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:746.miRNA:4396	acaccacguaugcucucucuu
                                               *********************	36:::56	36--56	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:746.miRNA:4397	caccacguaugcucucucuuu
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:746
	aaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgau
	.(((((.(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((...(((...(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).))))))...))..))))).)))).))))))))...))))))))))).))))).)))))((((((((((..((..((((..(((...........))).)))).......(((((.............)))))...........))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.406.2	is_MIRNA
	VAL:	3.68	MeanVal:	91.1303618333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            +++++-+++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---------+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            +++++-+++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++------|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    uuauaaugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:747.miRNA:4398	aaaaauagacaccacguaugc
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:747.miRNA:4399	uaaaaauagacaccacguaug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:747.miRNA:4400	uauaaaaauagacaccacgua
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:747.miRNA:4401	auaaaaauagacaccacguau
                                *********************	21:::41	21--41	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:747.miRNA:4402	aauuauaaaaauagacaccac
                                            *********************	33:::53	33--53	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:747.miRNA:4403	agacaccacguaugcucucuc
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:747
	aaaugucaccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgau
	.(((((.(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((.........(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).)))......))..))))).)))).))))))))...))))))))))).))))).)))))((((((((((..((..((((........))))...................(((((.............)))))...........))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.412.0	is_MIRNA
	VAL:	6.49	MeanVal:	161.2833525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            +++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++---+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            +++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    ugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                *********************	21:::41	21--41	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:748.miRNA:4404	aaaaauagacaccacguaugc
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:748.miRNA:4405	uaaaaauagacaccacguaug
                              *********************	19:::39	19--39	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:748.miRNA:4406	auaaaaauagacaccacguau
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:748.miRNA:4407	uauaaaaauagacaccacgua
                                        *********************	29:::49	29--49	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:748.miRNA:4408	acaccacguaugcucucucuu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:748.miRNA:4409	caccacguaugcucucucuuu
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:748
	caccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgau
	.(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((...(((...(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).))))))...))..))))).)))).))))))))...))))))))))).)))))......((((((((((..((..((((........))))...................(((((.............)))))...........))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.412.1	is_MIRNA
	VAL:	6.49	MeanVal:	161.2833525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            +++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++---+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            +++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++---+++|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    ugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                *********************	21:::41	21--41	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:749.miRNA:4410	aaaaauagacaccacguaugc
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:749.miRNA:4411	uaaaaauagacaccacguaug
                              *********************	19:::39	19--39	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:749.miRNA:4412	auaaaaauagacaccacguau
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:749.miRNA:4413	uauaaaaauagacaccacgua
                                        *********************	29:::49	29--49	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:749.miRNA:4414	acaccacguaugcucucucuu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:749.miRNA:4415	caccacguaugcucucucuuu
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:749
	caccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgau
	.(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((...(((...(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).))))))...))..))))).)))).))))))))...))))))))))).)))))......((((((((((..((..((((..(((...........))).)))).......(((((.............)))))...........))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18068992.412.2	is_MIRNA
	VAL:	4.28	MeanVal:	106.0269805	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaac
            +++++-++++-+++++++---++++++++-++++-+++++--++---------+++-++++++++++----+++++++--++--+++++
            +++++-++++|+++++++---++++++++-++++-+++++--++------|||+++-++++++++++---|+++++++--++-|+++++
    REV:    ugguuaaaaa-guauugagacuuuuaucuaugguacauacuggaaaaaaa---uaccgugguugaagcug-aaaaaucgagua-uauug
                                *********************	21:::41	21--41	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:750.miRNA:4416	aaaaauagacaccacguaugc
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:750.miRNA:4417	uaaaaauagacaccacguaug
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:750.miRNA:4418	uauaaaaauagacaccacgua
                              *********************	19:::39	19--39	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:750.miRNA:4419	auaaaaauagacaccacguau
                          *********************	15:::35	15--35	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:750.miRNA:4420	aauuauaaaaauagacaccac
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:750.miRNA:4421	agacaccacguaugcucucuc
>>C18068992.Lu0910.pre-miRNA:750
	caccaaauuuugcauaauuauaaaaauagacaccacguaugcucucucuuucucaugacaccaacuucuaaauuuuuagaccaaaauaacacgugauuaguuuuuguaucacgacucaugacggaaccaugauuaaguuauaugagcuaaaaagucgaaguuggugccauaaaaaaaggucauacaugguaucuauuuucagaguuaugaaaaauugguaauauuucguaaauuuuccuacgguucaucaucaaaccacacugaaaaccauuuaaacgguuucaaaaccacucuaaccggcucgauuucaagacggauuugcgau
	.(((((.((((.(((((((...((((((((.((((.(((((..((.........(((.((((((((((....(((((((..((..(((((.((((((..........))))))..(((((.......)))))....))))).))..)))))))...)))))))))).)))......))..))))).)))).))))))))...))))))))))).)))))......((((((((((..((..((((........))))...................(((((.............)))))...........))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18070258.557.0	is_MIRNA
	VAL:	10.46	MeanVal:	78.7107474999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggauauuuuugggauaugguuaaucagaua
            ++---+++++--++++++++--+++++--++
            ++---+++++--++++++++-|+++++--++
    REV:    acauuuaaagcuuuuguacuu-uuaguucau
                        *********************	13:::33	13--33	>>C18070258.Lu0910.pre-miRNA:751.miRNA:4422	ggauaugguuaaucagaua
                      *********************	11:::31	11--31	>>C18070258.Lu0910.pre-miRNA:751.miRNA:4423	ugggauaugguuaaucagaua
                *********************	5:::25	5--25	>>C18070258.Lu0910.pre-miRNA:751.miRNA:4424	uauuuuugggauaugguuaau
               *********************	4:::24	4--24	>>C18070258.Lu0910.pre-miRNA:751.miRNA:4425	auauuuuugggauaugguuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18070258.Lu0910.pre-miRNA:751.miRNA:4426	auuuuugggauaugguuaauc
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18070258.Lu0910.pre-miRNA:751.miRNA:4427	uuuuugggauaugguuaauca
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18070258.Lu0910.pre-miRNA:751.miRNA:4428	uuugggauaugguuaaucaga
>>C18070258.Lu0910.pre-miRNA:751
	guuggacuuaggaggauauaauucccuaaauccggcaaaauuggucgggcguuuggaauauauauggauccaaucauaguauauuggauugcacaguauauuuaacugacgauggauauuuuugggauaugguuaaucagauaauuuuguacuugauuuucauguuuucgaaauuuacaa
	((((((.(((((.((((...))))))))).)))))).......(((((.......((((((((.((((((((((........)))))))).))..))))))))..)))))..((...(((((..((((((((..(((((..((......))..))))).))))))))..)))))...)).

###########################################################################################################################

>C18072534.922.0	is_MIRNA
	VAL:	2.81	MeanVal:	12.4625966666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucauuc-guuauuau---uucgc--gagauggaugu
            ++++++++-|++++++++|||+++--||+++++-+++++
            ++++++++--++++++++---+++----+++++|+++++
    REV:    aaaaguaaaauaauaaugaauaagacuacucua-cugcg
             *********************	2:::22	2--18	>>C18072534.Lu0910.pre-miRNA:752.miRNA:4429	uuucauuc-guuauuau---u
              *********************	3:::23	3--19	>>C18072534.Lu0910.pre-miRNA:752.miRNA:4430	uucauuc-guuauuau---uu
               *********************	4:::24	4--20	>>C18072534.Lu0910.pre-miRNA:752.miRNA:4431	ucauuc-guuauuau---uuc
>>C18072534.Lu0910.pre-miRNA:752
	cuuuucauucguuauuauuucgcgagauggaugucaccgcgucaucucaucagaauaaguaauaauaaaaugaaaaa
	.((((((((.(((((((((((..(((((.(((((....))))))))))....)))...))))))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>C18082032.637.0	is_MIRNA
	VAL:	5.42	MeanVal:	57.5301155	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auacuauca-augcau----augua--auaugauga-auuaaacgugaauuugucgca-aguau-caau
            +++++----|++++++||||+++++||++++++++-|+++--++++--++++++--++|+++++|++++
            +++++-----++++++----+++++--++++++++--+++--++++--++++++--++-+++++-++++
    REV:    ugugagucuguauguaauauuauaucuuauacuacaguaaaguguaacugagcaauguuucauacguug
                                                           *********************	48:::68	40--58	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:753.miRNA:4432	aauuugucgca-aguau-caa
                                                      *********************	43:::63	35--54	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:753.miRNA:4433	acgugaauuugucgca-agua
                                       *********************	28:::48	21--40	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:753.miRNA:4434	auaugauga-auuaaacguga
                                        *********************	29:::49	22--41	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:753.miRNA:4435	uaugauga-auuaaacgugaa
                                                       *********************	44:::64	36--55	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:753.miRNA:4436	cgugaauuugucgca-aguau
                                                 *********************	38:::58	30--50	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:753.miRNA:4437	auuaaacgugaauuugucgca
>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:753
	acuaugaggcuuccaugugggcuucuugggaauuggcggccaaauuguacgccucauuucaaucguugaugaugacaaccguuauucgaauguacgaggcugauucaaguauaugauuuacaggcgaccugagcgcggggcaucuagugggcuagcuuggcacuugaaugguccuacuugggacacauccggucagcuucaguaauacuaucaaugcauauguaauaugaugaauuaaacgugaauuugucgcaaguaucaauguauaguugcauacuuuguaacgagucaaugugaaaugacaucauauucuauauuauaauguaugucugaguguggaagcuuauggggaagccuauuugga
	.(((..((((((((..(((((((((...(((((.((((..((...))..))))..)))))..(((..(((((((.....))))))))))......(((((((((((((((..........((((...))))...((.((((...(((....))))))).)))))))).(((((((....))))).))....)))))))))....(((((....(((((((((((((((((((.(((..((((..((((((..(((((((((((.....)))).))))).))..))))))..))))..)))..))))))))..)))))....)))))).....))))).)))))))))..))))))))...))).

###########################################################################################################################

>C18082032.637.1	is_MIRNA
	VAL:	5.42	MeanVal:	57.5301155	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auacuauca-augcau----augua--auaugauga-auuaaacgugaauuugucgca-aguau-caau
            +++++----|++++++||||+++++||++++++++-|+++--++++--++++++--++|+++++|++++
            +++++-----++++++----+++++--++++++++--+++--++++--++++++--++-+++++-++++
    REV:    ugugagucuguauguaauauuauaucuuauacuacaguaaaguguaacugagcaauguuucauacguug
                                                           *********************	48:::68	40--58	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:754.miRNA:4438	aauuugucgca-aguau-caa
                                                      *********************	43:::63	35--54	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:754.miRNA:4439	acgugaauuugucgca-agua
                                       *********************	28:::48	21--40	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:754.miRNA:4440	auaugauga-auuaaacguga
                                        *********************	29:::49	22--41	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:754.miRNA:4441	uaugauga-auuaaacgugaa
                                                       *********************	44:::64	36--55	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:754.miRNA:4442	cgugaauuugucgca-aguau
                                                 *********************	38:::58	30--50	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:754.miRNA:4443	auuaaacgugaauuugucgca
>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:754
	acuaugaggcuuccaugugggcuucuugggaauuggcggccaaauuguacgccucauuucaaucguugaugaugacaaccguuauucgaauguacgaggcugauucaaguauaugauuuacaggcgaccugagcgcggggcaucuagugggcuagcuuggcacuugaaugguccuacuugggacacauccggucagcuucaguaauacuaucaaugcauauguaauaugaugaauuaaacgugaauuugucgcaaguaucaauguauaguugcauacuuuguaacgagucaaugugaaaugacaucauauucuauauuauaauguaugucugaguguggaagcuuauggggaagccuauuugga
	.(((..((((((((..(((((((((...(((((.((((..((...))..))))..)))))..(((..(((((((.....))))))))))......(((((((((((((((..........((((...))))...((.((((...(((....))))))).))))))))...(((((....))))).......)))))))))....(((((....(((((((((((((((((((.(((..((((..((((((..(((((((((((.....)))).))))).))..))))))..))))..)))..))))))))..)))))....)))))).....))))).)))))))))..))))))))...))).

###########################################################################################################################

>C18082032.642.0	is_MIRNA
	VAL:	5.42	MeanVal:	57.5301155	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auacuauca-augcau----augua--auaugauga-auuaaacgugaauuugucgca-aguau-caau
            +++++----|++++++||||+++++||++++++++-|+++--++++--++++++--++|+++++|++++
            +++++-----++++++----+++++--++++++++--+++--++++--++++++--++-+++++-++++
    REV:    ugugagucuguauguaauauuauaucuuauacuacaguaaaguguaacugagcaauguuucauacguug
                                                           *********************	48:::68	40--58	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:755.miRNA:4444	aauuugucgca-aguau-caa
                                                      *********************	43:::63	35--54	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:755.miRNA:4445	acgugaauuugucgca-agua
                                       *********************	28:::48	21--40	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:755.miRNA:4446	auaugauga-auuaaacguga
                                        *********************	29:::49	22--41	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:755.miRNA:4447	uaugauga-auuaaacgugaa
                                                       *********************	44:::64	36--55	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:755.miRNA:4448	cgugaauuugucgca-aguau
                                                 *********************	38:::58	30--50	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:755.miRNA:4449	auuaaacgugaauuugucgca
>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:755
	gaggcuuccaugugggcuucuugggaauuggcggccaaauuguacgccucauuucaaucguugaugaugacaaccguuauucgaauguacgaggcugauucaaguauaugauuuacaggcgaccugagcgcggggcaucuagugggcuagcuuggcacuugaaugguccuacuugggacacauccggucagcuucaguaauacuaucaaugcauauguaauaugaugaauuaaacgugaauuugucgcaaguaucaauguauaguugcauacuuuguaacgagucaaugugaaaugacaucauauucuauauuauaauguaugucugaguguggaagcuuauggggaagccua
	.((((((((..(((((((((...(((((.((((..((...))..))))..)))))..(((..(((((((.....))))))))))......(((((((((((((((..........((((...))))...((.((((...(((....))))))).))))))))...(((((....))))).......)))))))))....(((((....(((((((((((((((((((.(((..((((..((((((..(((((((((((.....)))).))))).))..))))))..))))..)))..))))))))..)))))....)))))).....))))).)))))))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>C18082032.642.1	is_MIRNA
	VAL:	5.42	MeanVal:	57.5301155	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auacuauca-augcau----augua--auaugauga-auuaaacgugaauuugucgca-aguau-caau
            +++++----|++++++||||+++++||++++++++-|+++--++++--++++++--++|+++++|++++
            +++++-----++++++----+++++--++++++++--+++--++++--++++++--++-+++++-++++
    REV:    ugugagucuguauguaauauuauaucuuauacuacaguaaaguguaacugagcaauguuucauacguug
                                                           *********************	48:::68	40--58	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:756.miRNA:4450	aauuugucgca-aguau-caa
                                                      *********************	43:::63	35--54	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:756.miRNA:4451	acgugaauuugucgca-agua
                                       *********************	28:::48	21--40	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:756.miRNA:4452	auaugauga-auuaaacguga
                                        *********************	29:::49	22--41	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:756.miRNA:4453	uaugauga-auuaaacgugaa
                                                       *********************	44:::64	36--55	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:756.miRNA:4454	cgugaauuugucgca-aguau
                                                 *********************	38:::58	30--50	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:756.miRNA:4455	auuaaacgugaauuugucgca
>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:756
	gaggcuuccaugugggcuucuugggaauuggcggccaaauuguacgccucauuucaaucguugaugaugacaaccguuauucgaauguacgaggcugauucaaguauaugauuuacaggcgaccugagcgcggggcaucuagugggcuagcuuggcacuugaaugguccuacuugggacacauccggucagcuucaguaauacuaucaaugcauauguaauaugaugaauuaaacgugaauuugucgcaaguaucaauguauaguugcauacuuuguaacgagucaaugugaaaugacaucauauucuauauuauaauguaugucugaguguggaagcuuauggggaagccua
	.((((((((..(((((((((...(((((.((((..((...))..))))..)))))..(((..(((((((.....))))))))))......(((((((((((((((..........((((...))))...((.((((...(((....))))))).)))))))).(((((((....))))).))....)))))))))....(((((....(((((((((((((((((((.(((..((((..((((((..(((((((((((.....)))).))))).))..))))))..))))..)))..))))))))..)))))....)))))).....))))).)))))))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>C18082032.647.0	is_MIRNA
	VAL:	3.40	MeanVal:	36.1217835	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuucaguaauacuauca-augcau----augua--auaugauga-auuaaacgugaauuugucgca-aguau-caau
            +++++----+++++----|++++++||||+++++||++++++++-|+++--++++--++++++--++|+++++|++++
            +++++-|||+++++-----++++++----+++++--++++++++--+++--++++--++++++--++-+++++-++++
    REV:    cgaagg---ugugagucuguauguaauauuauaucuuauacuacaguaaaguguaacugagcaauguuucauacguug
                                                                    *********************	57:::77	49--67	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:757.miRNA:4456	aauuugucgca-aguau-caa
                                                               *********************	52:::72	44--63	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:757.miRNA:4457	acgugaauuugucgca-agua
                                                *********************	37:::57	30--49	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:757.miRNA:4458	auaugauga-auuaaacguga
                                                 *********************	38:::58	31--50	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:757.miRNA:4459	uaugauga-auuaaacgugaa
                                                                *********************	53:::73	45--64	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:757.miRNA:4460	cgugaauuugucgca-aguau
                                                          *********************	47:::67	39--59	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:757.miRNA:4461	auuaaacgugaauuugucgca
>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:757
	uuccaugugggcuucuugggaauuggcggccaaauuguacgccucauuucaaucguugaugaugacaaccguuauucgaauguacgaggcugauucaaguauaugauuuacaggcgaccugagcgcggggcaucuagugggcuagcuuggcacuugaaugguccuacuugggacacauccggucagcuucaguaauacuaucaaugcauauguaauaugaugaauuaaacgugaauuugucgcaaguaucaauguauaguugcauacuuuguaacgagucaaugugaaaugacaucauauucuauauuauaauguaugucugaguguggaagcuuauggggaagccuauuugga
	.((((.(((((((((((..........((((.........(((((....((.(((..(((((((.....)))))))))).))...)))))..((((((((..........((((...))))...((.((((...(((....))))))).)))))))))).(((((....)))))......)))).(((((....(((((....(((((((((((((((((((.(((..((((..((((((..(((((((((((.....)))).))))).))..))))))..))))..)))..))))))))..)))))....)))))).....))))).))))).....))))))))))).))))

###########################################################################################################################

>C18082032.732.0	is_MIRNA
	VAL:	3.36	MeanVal:	35.670646	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccggucagcuucaguaauacuauca-augcau----augua--auaugauga-auuaaacgugaauuugucgca-aguau-caau
            +++-++-++++++----+++++----|++++++||||+++++||++++++++-|+++--++++--++++++--++|+++++|++++
            +++-++-++++++-|||+++++-----++++++----+++++--++++++++--+++--++++--++++++--++-+++++-++++
    REV:    gggguauucgaagg---ugugagucuguauguaauauuauaucuuauacuacaguaaaguguaacugagcaauguuucauacguug
                                                                            *********************	65:::85	57--75	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:758.miRNA:4462	aauuugucgca-aguau-caa
                                                                       *********************	60:::80	52--71	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:758.miRNA:4463	acgugaauuugucgca-agua
                                                        *********************	45:::65	38--57	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:758.miRNA:4464	auaugauga-auuaaacguga
                                                         *********************	46:::66	39--58	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:758.miRNA:4465	uaugauga-auuaaacgugaa
                                                                        *********************	61:::81	53--72	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:758.miRNA:4466	cgugaauuugucgca-aguau
                                                                  *********************	55:::75	47--67	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:758.miRNA:4467	auuaaacgugaauuugucgca
>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:758
	gaggcugauucaaguauaugauuuacaggcgaccugagcgcggggcaucuagugggcuagcuuggcacuugaaugguccuacuugggacacauccggucagcuucaguaauacuaucaaugcauauguaauaugaugaauuaaacgugaauuugucgcaaguaucaauguauaguugcauacuuuguaacgagucaaugugaaaugacaucauauucuauauuauaauguaugucugaguguggaagcuuauggggaagccua
	.(((((.((((((((..........((((...))))...((.((((...(((....))))))).)))))))))).(((((....)))))...(((.((.((((((....(((((....(((((((((((((((((((.(((..((((..((((((..(((((((((((.....)))).))))).))..))))))..))))..)))..))))))))..)))))....)))))).....))))).)))))).)).))).))))).

###########################################################################################################################

>C18082032.754.0	is_MIRNA
	VAL:	3.36	MeanVal:	35.670646	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccggucagcuucaguaauacuauca-augcau----augua--auaugauga-auuaaacgugaauuugucgca-aguau-caau
            +++-++-++++++----+++++----|++++++||||+++++||++++++++-|+++--++++--++++++--++|+++++|++++
            +++-++-++++++-|||+++++-----++++++----+++++--++++++++--+++--++++--++++++--++-+++++-++++
    REV:    gggguauucgaagg---ugugagucuguauguaauauuauaucuuauacuacaguaaaguguaacugagcaauguuucauacguug
                                                                            *********************	65:::85	57--75	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:759.miRNA:4468	aauuugucgca-aguau-caa
                                                                       *********************	60:::80	52--71	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:759.miRNA:4469	acgugaauuugucgca-agua
                                                        *********************	45:::65	38--57	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:759.miRNA:4470	auaugauga-auuaaacguga
                                                         *********************	46:::66	39--58	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:759.miRNA:4471	uaugauga-auuaaacgugaa
                                                                        *********************	61:::81	53--72	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:759.miRNA:4472	cgugaauuugucgca-aguau
                                                                  *********************	55:::75	47--67	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:759.miRNA:4473	auuaaacgugaauuugucgca
>C18082032.757.0	is_MIRNA
	VAL:	3.43	MeanVal:	36.379728	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggucagcuucaguaauacuauca-augcau----augua--auaugauga-auuaaacgugaauuugucgca-aguau-caau
            ++-++-++++++----+++++----|++++++||||+++++||++++++++-|+++--++++--++++++--++|+++++|++++
            ++-++-++++++-|||+++++-----++++++----+++++--++++++++--+++--++++--++++++--++-+++++-++++
    REV:    ggguauucgaagg---ugugagucuguauguaauauuauaucuuauacuacaguaaaguguaacugagcaauguuucauacguug
                                                                           *********************	64:::84	56--74	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:760.miRNA:4474	aauuugucgca-aguau-caa
                                                                      *********************	59:::79	51--70	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:760.miRNA:4475	acgugaauuugucgca-agua
                                                       *********************	44:::64	37--56	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:760.miRNA:4476	auaugauga-auuaaacguga
                                                        *********************	45:::65	38--57	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:760.miRNA:4477	uaugauga-auuaaacgugaa
                                                                       *********************	60:::80	52--71	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:760.miRNA:4478	cgugaauuugucgca-aguau
                                                                 *********************	54:::74	46--66	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:760.miRNA:4479	auuaaacgugaauuugucgca
>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:760
	caggcgaccugagcgcggggcaucuagugggcuagcuuggcacuugaaugguccuacuugggacacauccggucagcuucaguaauacuaucaaugcauauguaauaugaugaauuaaacgugaauuugucgcaaguaucaauguauaguugcauacuuuguaacgagucaaugugaaaugacaucauauucuauauuauaauguaugucugaguguggaagcuuauggggaagccua
	.((((.....(((.((.((((...(((....))))))).)).)))..((((((((....))))).)))((.((.((((((....(((((....(((((((((((((((((((.(((..((((..((((((..(((((((((((.....)))).))))).))..))))))..))))..)))..))))))))..)))))....)))))).....))))).)))))).)).))...)))).

###########################################################################################################################

>C18082032.757.1	is_MIRNA
	VAL:	3.36	MeanVal:	35.670646	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccggucagcuucaguaauacuauca-augcau----augua--auaugauga-auuaaacgugaauuugucgca-aguau-caau
            +++-++-++++++----+++++----|++++++||||+++++||++++++++-|+++--++++--++++++--++|+++++|++++
            +++-++-++++++-|||+++++-----++++++----+++++--++++++++--+++--++++--++++++--++-+++++-++++
    REV:    gggguauucgaagg---ugugagucuguauguaauauuauaucuuauacuacaguaaaguguaacugagcaauguuucauacguug
                                                                            *********************	65:::85	57--75	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:761.miRNA:4480	aauuugucgca-aguau-caa
                                                                       *********************	60:::80	52--71	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:761.miRNA:4481	acgugaauuugucgca-agua
                                                        *********************	45:::65	38--57	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:761.miRNA:4482	auaugauga-auuaaacguga
                                                         *********************	46:::66	39--58	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:761.miRNA:4483	uaugauga-auuaaacgugaa
                                                                        *********************	61:::81	53--72	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:761.miRNA:4484	cgugaauuugucgca-aguau
                                                                  *********************	55:::75	47--67	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:761.miRNA:4485	auuaaacgugaauuugucgca
>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:761
	caggcgaccugagcgcggggcaucuagugggcuagcuuggcacuugaaugguccuacuugggacacauccggucagcuucaguaauacuaucaaugcauauguaauaugaugaauuaaacgugaauuugucgcaaguaucaauguauaguugcauacuuuguaacgagucaaugugaaaugacaucauauucuauauuauaauguaugucugaguguggaagcuuauggggaagccua
	.((((.....(((.((.((((...(((....))))))).)).))).....(((((....)))))...(((.((.((((((....(((((....(((((((((((((((((((.(((..((((..((((((..(((((((((((.....)))).))))).))..))))))..))))..)))..))))))))..)))))....)))))).....))))).)))))).)).)))..)))).

###########################################################################################################################

>C18082032.757.2	is_MIRNA
	VAL:	3.36	MeanVal:	35.670646	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccggucagcuucaguaauacuauca-augcau----augua--auaugauga-auuaaacgugaauuugucgca-aguau-caau
            +++-++-++++++----+++++----|++++++||||+++++||++++++++-|+++--++++--++++++--++|+++++|++++
            +++-++-++++++-|||+++++-----++++++----+++++--++++++++--+++--++++--++++++--++-+++++-++++
    REV:    gggguauucgaagg---ugugagucuguauguaauauuauaucuuauacuacaguaaaguguaacugagcaauguuucauacguug
                                                                            *********************	65:::85	57--75	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:762.miRNA:4486	aauuugucgca-aguau-caa
                                                                       *********************	60:::80	52--71	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:762.miRNA:4487	acgugaauuugucgca-agua
                                                        *********************	45:::65	38--57	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:762.miRNA:4488	auaugauga-auuaaacguga
                                                         *********************	46:::66	39--58	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:762.miRNA:4489	uaugauga-auuaaacgugaa
                                                                        *********************	61:::81	53--72	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:762.miRNA:4490	cgugaauuugucgca-aguau
                                                                  *********************	55:::75	47--67	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:762.miRNA:4491	auuaaacgugaauuugucgca
>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:762
	caggcgaccugagcgcggggcaucuagugggcuagcuuggcacuugaaugguccuacuugggacacauccggucagcuucaguaauacuaucaaugcauauguaauaugaugaauuaaacgugaauuugucgcaaguaucaauguauaguugcauacuuuguaacgagucaaugugaaaugacaucauauucuauauuauaauguaugucugaguguggaagcuuauggggaagccua
	.((((..((..((...(((((.((.((((((....))...)))).))...))))).))..)).....(((.((.((((((....(((((....(((((((((((((((((((.(((..((((..((((((..(((((((((((.....)))).))))).))..))))))..))))..)))..))))))))..)))))....)))))).....))))).)))))).)).)))..)))).

###########################################################################################################################

>C18082032.761.0	is_MIRNA
	VAL:	3.40	MeanVal:	36.1217835	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuucaguaauacuauca-augcau----augua--auaugauga-auuaaacgugaauuugucgca-aguau-caau
            +++++----+++++----|++++++||||+++++||++++++++-|+++--++++--++++++--++|+++++|++++
            +++++-|||+++++-----++++++----+++++--++++++++--+++--++++--++++++--++-+++++-++++
    REV:    cgaagg---ugugagucuguauguaauauuauaucuuauacuacaguaaaguguaacugagcaauguuucauacguug
                                                                    *********************	57:::77	49--67	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:763.miRNA:4492	aauuugucgca-aguau-caa
                                                               *********************	52:::72	44--63	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:763.miRNA:4493	acgugaauuugucgca-agua
                                                *********************	37:::57	30--49	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:763.miRNA:4494	auaugauga-auuaaacguga
                                                 *********************	38:::58	31--50	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:763.miRNA:4495	uaugauga-auuaaacgugaa
                                                                *********************	53:::73	45--64	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:763.miRNA:4496	cgugaauuugucgca-aguau
                                                          *********************	47:::67	39--59	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:763.miRNA:4497	auuaaacgugaauuugucgca
>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:763
	cgaccugagcgcggggcaucuagugggcuagcuuggcacuugaaugguccuacuugggacacauccggucagcuucaguaauacuaucaaugcauauguaauaugaugaauuaaacgugaauuugucgcaaguaucaauguauaguugcauacuuuguaacgagucaaugugaaaugacaucauauucuauauuauaauguaugucugaguguggaagcuuauggggaagccuauu
	.((((.(((.((.((((...(((....))))))).)).)))..((((((((....))))).)))..)))).(((((....(((((....(((((((((((((((((((.(((..((((..((((((..(((((((((((.....)))).))))).))..))))))..))))..)))..))))))))..)))))....)))))).....))))).)))))..(((((....))))).

###########################################################################################################################

>C18082032.778.0	is_MIRNA
	VAL:	3.43	MeanVal:	36.379728	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggucagcuucaguaauacuauca-augcau----augua--auaugauga-auuaaacgugaauuugucgca-aguau-caau
            ++-++-++++++----+++++----|++++++||||+++++||++++++++-|+++--++++--++++++--++|+++++|++++
            ++-++-++++++-|||+++++-----++++++----+++++--++++++++--+++--++++--++++++--++-+++++-++++
    REV:    ggguauucgaagg---ugugagucuguauguaauauuauaucuuauacuacaguaaaguguaacugagcaauguuucauacguug
                                                                           *********************	64:::84	56--74	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:764.miRNA:4498	aauuugucgca-aguau-caa
                                                                      *********************	59:::79	51--70	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:764.miRNA:4499	acgugaauuugucgca-agua
                                                       *********************	44:::64	37--56	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:764.miRNA:4500	auaugauga-auuaaacguga
                                                        *********************	45:::65	38--57	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:764.miRNA:4501	uaugauga-auuaaacgugaa
                                                                       *********************	60:::80	52--71	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:764.miRNA:4502	cgugaauuugucgca-aguau
                                                                 *********************	54:::74	46--66	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:764.miRNA:4503	auuaaacgugaauuugucgca
>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:764
	aucuagugggcuagcuuggcacuugaaugguccuacuugggacacauccggucagcuucaguaauacuaucaaugcauauguaauaugaugaauuaaacgugaauuugucgcaaguaucaauguauaguugcauacuuuguaacgagucaaugugaaaugacaucauauucuauauuauaauguaugucugaguguggaagcuuauggggaagccuauuugga
	.(((((((((((..............((((((((....))))).)))((.((.((((((....(((((....(((((((((((((((((((.(((..((((..((((((..(((((((((((.....)))).))))).))..))))))..))))..)))..))))))))..)))))....)))))).....))))).)))))).)).))..)))))))).)))

###########################################################################################################################

>C18082032.787.0	is_MIRNA
	VAL:	3.36	MeanVal:	35.670646	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccggucagcuucaguaauacuauca-augcau----augua--auaugauga-auuaaacgugaauuugucgca-aguau-caau
            +++-++-++++++----+++++----|++++++||||+++++||++++++++-|+++--++++--++++++--++|+++++|++++
            +++-++-++++++-|||+++++-----++++++----+++++--++++++++--+++--++++--++++++--++-+++++-++++
    REV:    gggguauucgaagg---ugugagucuguauguaauauuauaucuuauacuacaguaaaguguaacugagcaauguuucauacguug
                                                                            *********************	65:::85	57--75	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:765.miRNA:4504	aauuugucgca-aguau-caa
                                                                       *********************	60:::80	52--71	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:765.miRNA:4505	acgugaauuugucgca-agua
                                                        *********************	45:::65	38--57	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:765.miRNA:4506	auaugauga-auuaaacguga
                                                         *********************	46:::66	39--58	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:765.miRNA:4507	uaugauga-auuaaacgugaa
                                                                        *********************	61:::81	53--72	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:765.miRNA:4508	cgugaauuugucgca-aguau
                                                                  *********************	55:::75	47--67	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:765.miRNA:4509	auuaaacgugaauuugucgca
>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:765
	gcuagcuuggcacuugaaugguccuacuugggacacauccggucagcuucaguaauacuaucaaugcauauguaauaugaugaauuaaacgugaauuugucgcaaguaucaauguauaguugcauacuuuguaacgagucaaugugaaaugacaucauauucuauauuauaauguaugucugaguguggaagcuuauggggaagccuauuugga
	.((((...(((.........(((((....)))))...(((.((.((((((....(((((....(((((((((((((((((((.(((..((((..((((((..(((((((((((.....)))).))))).))..))))))..))))..)))..))))))))..)))))....)))))).....))))).)))))).)).)))..)))...)))).

###########################################################################################################################

>C18082032.787.1	is_MIRNA
	VAL:	3.43	MeanVal:	36.379728	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggucagcuucaguaauacuauca-augcau----augua--auaugauga-auuaaacgugaauuugucgca-aguau-caau
            ++-++-++++++----+++++----|++++++||||+++++||++++++++-|+++--++++--++++++--++|+++++|++++
            ++-++-++++++-|||+++++-----++++++----+++++--++++++++--+++--++++--++++++--++-+++++-++++
    REV:    ggguauucgaagg---ugugagucuguauguaauauuauaucuuauacuacaguaaaguguaacugagcaauguuucauacguug
                                                                           *********************	64:::84	56--74	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:766.miRNA:4510	aauuugucgca-aguau-caa
                                                                      *********************	59:::79	51--70	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:766.miRNA:4511	acgugaauuugucgca-agua
                                                       *********************	44:::64	37--56	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:766.miRNA:4512	auaugauga-auuaaacguga
                                                        *********************	45:::65	38--57	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:766.miRNA:4513	uaugauga-auuaaacgugaa
                                                                       *********************	60:::80	52--71	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:766.miRNA:4514	cgugaauuugucgca-aguau
                                                                 *********************	54:::74	46--66	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:766.miRNA:4515	auuaaacgugaauuugucgca
>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:766
	gcuagcuuggcacuugaaugguccuacuugggacacauccggucagcuucaguaauacuaucaaugcauauguaauaugaugaauuaaacgugaauuugucgcaaguaucaauguauaguugcauacuuuguaacgagucaaugugaaaugacaucauauucuauauuauaauguaugucugaguguggaagcuuauggggaagccuauuugga
	.((((...(((......((((((((....))))).)))((.((.((((((....(((((....(((((((((((((((((((.(((..((((..((((((..(((((((((((.....)))).))))).))..))))))..))))..)))..))))))))..)))))....)))))).....))))).)))))).)).))...)))...)))).

###########################################################################################################################

>C18082032.795.0	is_MIRNA
	VAL:	3.36	MeanVal:	35.670646	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccggucagcuucaguaauacuauca-augcau----augua--auaugauga-auuaaacgugaauuugucgca-aguau-caau
            +++-++-++++++----+++++----|++++++||||+++++||++++++++-|+++--++++--++++++--++|+++++|++++
            +++-++-++++++-|||+++++-----++++++----+++++--++++++++--+++--++++--++++++--++-+++++-++++
    REV:    gggguauucgaagg---ugugagucuguauguaauauuauaucuuauacuacaguaaaguguaacugagcaauguuucauacguug
                                                                            *********************	65:::85	57--75	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:767.miRNA:4516	aauuugucgca-aguau-caa
                                                                       *********************	60:::80	52--71	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:767.miRNA:4517	acgugaauuugucgca-agua
                                                        *********************	45:::65	38--57	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:767.miRNA:4518	auaugauga-auuaaacguga
                                                         *********************	46:::66	39--58	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:767.miRNA:4519	uaugauga-auuaaacgugaa
                                                                        *********************	61:::81	53--72	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:767.miRNA:4520	cgugaauuugucgca-aguau
                                                                  *********************	55:::75	47--67	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:767.miRNA:4521	auuaaacgugaauuugucgca
>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:767
	ggcacuugaaugguccuacuugggacacauccggucagcuucaguaauacuaucaaugcauauguaauaugaugaauuaaacgugaauuugucgcaaguaucaauguauaguugcauacuuuguaacgagucaaugugaaaugacaucauauucuauauuauaauguaugucugaguguggaagcuuauggggaagccu
	(((.........(((((....)))))...(((.((.((((((....(((((....(((((((((((((((((((.(((..((((..((((((..(((((((((((.....)))).))))).))..))))))..))))..)))..))))))))..)))))....)))))).....))))).)))))).)).)))..))).

###########################################################################################################################

>C18082032.795.1	is_MIRNA
	VAL:	3.43	MeanVal:	36.379728	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggucagcuucaguaauacuauca-augcau----augua--auaugauga-auuaaacgugaauuugucgca-aguau-caau
            ++-++-++++++----+++++----|++++++||||+++++||++++++++-|+++--++++--++++++--++|+++++|++++
            ++-++-++++++-|||+++++-----++++++----+++++--++++++++--+++--++++--++++++--++-+++++-++++
    REV:    ggguauucgaagg---ugugagucuguauguaauauuauaucuuauacuacaguaaaguguaacugagcaauguuucauacguug
                                                                           *********************	64:::84	56--74	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:768.miRNA:4522	aauuugucgca-aguau-caa
                                                                      *********************	59:::79	51--70	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:768.miRNA:4523	acgugaauuugucgca-agua
                                                       *********************	44:::64	37--56	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:768.miRNA:4524	auaugauga-auuaaacguga
                                                        *********************	45:::65	38--57	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:768.miRNA:4525	uaugauga-auuaaacgugaa
                                                                       *********************	60:::80	52--71	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:768.miRNA:4526	cgugaauuugucgca-aguau
                                                                 *********************	54:::74	46--66	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:768.miRNA:4527	auuaaacgugaauuugucgca
>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:768
	ggcacuugaaugguccuacuugggacacauccggucagcuucaguaauacuaucaaugcauauguaauaugaugaauuaaacgugaauuugucgcaaguaucaauguauaguugcauacuuuguaacgagucaaugugaaaugacaucauauucuauauuauaauguaugucugaguguggaagcuuauggggaagccu
	(((......((((((((....))))).)))((.((.((((((....(((((....(((((((((((((((((((.(((..((((..((((((..(((((((((((.....)))).))))).))..))))))..))))..)))..))))))))..)))))....)))))).....))))).)))))).)).))...))).

###########################################################################################################################

>C18082032.807.0	is_MIRNA
	VAL:	3.39	MeanVal:	36.0283715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcuucaguaauacuauca-augcau----augua--auaugauga-auuaaacgugaauuugucgca-aguau-caau
            ++++++----+++++----|++++++||||+++++||++++++++-|+++--++++--++++++--++|+++++|++++
            ++++++-|||+++++-----++++++----+++++--++++++++--+++--++++--++++++--++-+++++-++++
    REV:    ucgaagg---ugugagucuguauguaauauuauaucuuauacuacaguaaaguguaacugagcaauguuucauacguug
                                                                     *********************	58:::78	50--68	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:769.miRNA:4528	aauuugucgca-aguau-caa
                                                                *********************	53:::73	45--64	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:769.miRNA:4529	acgugaauuugucgca-agua
                                                 *********************	38:::58	31--50	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:769.miRNA:4530	auaugauga-auuaaacguga
                                                  *********************	39:::59	32--51	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:769.miRNA:4531	uaugauga-auuaaacgugaa
                                                                 *********************	54:::74	46--65	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:769.miRNA:4532	cgugaauuugucgca-aguau
                                                           *********************	48:::68	40--60	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:769.miRNA:4533	auuaaacgugaauuugucgca
>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:769
	guccuacuugggacacauccggucagcuucaguaauacuaucaaugcauauguaauaugaugaauuaaacgugaauuugucgcaaguaucaauguauaguugcauacuuuguaacgagucaaugugaaaugacaucauauucuauauuauaauguaugucugaguguggaagcuuauggggaagccuauuugga
	(((((....)))))...(((((..((((((....(((((....(((((((((((((((((((.(((..((((..((((((..(((((((((((.....)))).))))).))..))))))..))))..)))..))))))))..)))))....)))))).....))))).)))))).(((((....))))))))))

###########################################################################################################################

>C18082032.807.1	is_MIRNA
	VAL:	3.36	MeanVal:	35.670646	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccggucagcuucaguaauacuauca-augcau----augua--auaugauga-auuaaacgugaauuugucgca-aguau-caau
            +++-++-++++++----+++++----|++++++||||+++++||++++++++-|+++--++++--++++++--++|+++++|++++
            +++-++-++++++-|||+++++-----++++++----+++++--++++++++--+++--++++--++++++--++-+++++-++++
    REV:    gggguauucgaagg---ugugagucuguauguaauauuauaucuuauacuacaguaaaguguaacugagcaauguuucauacguug
                                                                            *********************	65:::85	57--75	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:770.miRNA:4534	aauuugucgca-aguau-caa
                                                                       *********************	60:::80	52--71	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:770.miRNA:4535	acgugaauuugucgca-agua
                                                        *********************	45:::65	38--57	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:770.miRNA:4536	auaugauga-auuaaacguga
                                                         *********************	46:::66	39--58	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:770.miRNA:4537	uaugauga-auuaaacgugaa
                                                                        *********************	61:::81	53--72	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:770.miRNA:4538	cgugaauuugucgca-aguau
                                                                  *********************	55:::75	47--67	>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:770.miRNA:4539	auuaaacgugaauuugucgca
>>C18082032.Lu0910.pre-miRNA:770
	guccuacuugggacacauccggucagcuucaguaauacuaucaaugcauauguaauaugaugaauuaaacgugaauuugucgcaaguaucaauguauaguugcauacuuuguaacgagucaaugugaaaugacaucauauucuauauuauaauguaugucugaguguggaagcuuauggggaagccuauuugga
	(((((....)))))...(((.((.((((((....(((((....(((((((((((((((((((.(((..((((..((((((..(((((((((((.....)))).))))).))..))))))..))))..)))..))))))))..)))))....)))))).....))))).)))))).)).)))...((.....)).

###########################################################################################################################

>C18083628.199.0	is_MIRNA
	VAL:	1.35	MeanVal:	17.7679016666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggua-ug-gauggaggacagagac-augugggcauuuucuugaauuuugggc
            +++--|++|++++++++-+++++--|++++-++++++-++-++--------++
            +++---++-++++++++|+++++---++++-++++++-++-++--||||||++
    REV:    ccuuucgcacuauuucc-guuuccuuuacaaccguaauaguacga------cg
                                 *********************	22:::42	20--39	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:771.miRNA:4540	agac-augugggcauuuucuu
                                  *********************	23:::43	21--40	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:771.miRNA:4541	gac-augugggcauuuucuug
                              *********************	19:::39	17--36	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:771.miRNA:4542	cagagac-augugggcauuuu
                               *********************	20:::40	18--37	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:771.miRNA:4543	agagac-augugggcauuuuc
                                   *********************	24:::44	22--41	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:771.miRNA:4544	ac-augugggcauuuucuuga
                                *********************	21:::41	19--38	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:771.miRNA:4545	gagac-augugggcauuuucu
>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:771
	uuuguacaguguggguauggauggaggacagagacaugugggcauuuucuugaauuuugggcaaacgcagcaugauaaugccaacauuuccuuugccuuuaucacgcuuuccuucuguugcuugaccuuagggcugguuuggcaacaacacuauaugauucagaaaauugaguugagauuaguuuacaaaaaaaaauugaguuacgauuguuauaaauuugauuuaauauuuuauuucacaaccccucccaagcuuuauuuuauuuuuuucguuaauuuuaacucaacuuuucua
	.(((((.((((((((..((((((((((.(((((..((((.((((((.((.((........((....))..)).)).)))))).))))...))))))))))))).))...)))...(((((((.((((........)))).)))))))))))).)))))...(((((((((((((((((((((.....((((.(((((.(((((..((((......))))(((..(((....)))..)))............))))).))))).)))).....))))))))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>C18083628.199.1	is_MIRNA
	VAL:	1.14	MeanVal:	13.5374933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggua-ug-gauggaggacaga-gacaugugggcauuuucuugaauuuugggc
            +++--|++|++++++++-++++|++-++++-++++++-++-++--------++
            +++---++-++++++++|++++-++-++++-++++++-++-++--||||||++
    REV:    ccuuucgcacuauuucc-guuuccuuuacaaccguaauaguacga------cg
                                   *********************	24:::44	21--41	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:772.miRNA:4546	gacaugugggcauuuucuuga
                                    *********************	25:::45	22--42	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:772.miRNA:4547	acaugugggcauuuucuugaa
                                 *********************	22:::42	20--39	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:772.miRNA:4548	a-gacaugugggcauuuucuu
                                  *********************	23:::43	21--40	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:772.miRNA:4549	-gacaugugggcauuuucuug
                               *********************	20:::40	18--37	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:772.miRNA:4550	aga-gacaugugggcauuuuc
                              *********************	19:::39	17--36	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:772.miRNA:4551	caga-gacaugugggcauuuu
>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:772
	uuuguacaguguggguauggauggaggacagagacaugugggcauuuucuugaauuuugggcaaacgcagcaugauaaugccaacauuuccuuugccuuuaucacgcuuuccuucuguugcuugaccuuagggcugguuuggcaacaacacuauaugauucagaaaauugaguugagauuaguuuacaaaaaaaaauugaguuacgauuguuauaaauuugauuuaauauuuuauuucacaaccccucccaagcuuuauuuuauuuuuuucguuaauuuuaacucaacuuuucua
	.(((((.((((((((..((((((((((.((((((.((((.((((((.((.((........((....))..)).)).)))))).)))).)).)))))))))))).))...)))...(((((((.((((........)))).)))))))))))).)))))...(((((((((((((((((((((.....((((.(((((.(((((..((((......))))(((..(((....)))..)))............))))).))))).)))).....))))))))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>C18083628.205.0	is_MIRNA
	VAL:	1.35	MeanVal:	17.7679016666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggua-ug-gauggaggacagagac-augugggcauuuucuugaauuuugggc
            +++--|++|++++++++-+++++--|++++-++++++-++-++--------++
            +++---++-++++++++|+++++---++++-++++++-++-++--||||||++
    REV:    ccuuucgcacuauuucc-guuuccuuuacaaccguaauaguacga------cg
                                 *********************	22:::42	20--39	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:773.miRNA:4552	agac-augugggcauuuucuu
                                  *********************	23:::43	21--40	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:773.miRNA:4553	gac-augugggcauuuucuug
                              *********************	19:::39	17--36	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:773.miRNA:4554	cagagac-augugggcauuuu
                               *********************	20:::40	18--37	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:773.miRNA:4555	agagac-augugggcauuuuc
                                   *********************	24:::44	22--41	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:773.miRNA:4556	ac-augugggcauuuucuuga
                                *********************	21:::41	19--38	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:773.miRNA:4557	gagac-augugggcauuuucu
>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:773
	caguguggguauggauggaggacagagacaugugggcauuuucuugaauuuugggcaaacgcagcaugauaaugccaacauuuccuuugccuuuaucacgcuuuccuucuguugcuugaccuuagggcugguuuggcaacaacacuauaugauucagaaaauugaguugagauuaguuuacaaaaaaaaauugaguuacgauuguuauaaauuugauuuaauauuuuauuucacaaccccucccaagcuuuauuuuauuuuuuucguuaauuuuaacucaacuuuucua
	.((((((((..((((((((((.(((((..((((.((((((.((.((........((....))..)).)).)))))).))))...))))))))))))).))...)))...(((((((.((((........)))).)))))))))))).........(((((((((((((((((((((.....((((.(((((.(((((..((((......))))(((..(((....)))..)))............))))).))))).)))).....))))))))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>C18083628.205.1	is_MIRNA
	VAL:	1.14	MeanVal:	13.5374933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggua-ug-gauggaggacaga-gacaugugggcauuuucuugaauuuugggc
            +++--|++|++++++++-++++|++-++++-++++++-++-++--------++
            +++---++-++++++++|++++-++-++++-++++++-++-++--||||||++
    REV:    ccuuucgcacuauuucc-guuuccuuuacaaccguaauaguacga------cg
                                   *********************	24:::44	21--41	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4558	gacaugugggcauuuucuuga
                                    *********************	25:::45	22--42	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4559	acaugugggcauuuucuugaa
                                 *********************	22:::42	20--39	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4560	a-gacaugugggcauuuucuu
                                  *********************	23:::43	21--40	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4561	-gacaugugggcauuuucuug
                               *********************	20:::40	18--37	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4562	aga-gacaugugggcauuuuc
                              *********************	19:::39	17--36	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4563	caga-gacaugugggcauuuu
>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:774
	caguguggguauggauggaggacagagacaugugggcauuuucuugaauuuugggcaaacgcagcaugauaaugccaacauuuccuuugccuuuaucacgcuuuccuucuguugcuugaccuuagggcugguuuggcaacaacacuauaugauucagaaaauugaguugagauuaguuuacaaaaaaaaauugaguuacgauuguuauaaauuugauuuaauauuuuauuucacaaccccucccaagcuuuauuuuauuuuuuucguuaauuuuaacucaacuuuucua
	.((((((((..((((((((((.((((((.((((.((((((.((.((........((....))..)).)).)))))).)))).)).)))))))))))).))...)))...(((((((.((((........)))).)))))))))))).........(((((((((((((((((((((.....((((.(((((.(((((..((((......))))(((..(((....)))..)))............))))).))))).)))).....))))))))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>C18083628.211.0	is_MIRNA
	VAL:	1.35	MeanVal:	17.7679016666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggua-ug-gauggaggacagagac-augugggcauuuucuugaauuuugggc
            +++--|++|++++++++-+++++--|++++-++++++-++-++--------++
            +++---++-++++++++|+++++---++++-++++++-++-++--||||||++
    REV:    ccuuucgcacuauuucc-guuuccuuuacaaccguaauaguacga------cg
                                 *********************	22:::42	20--39	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:775.miRNA:4564	agac-augugggcauuuucuu
                                  *********************	23:::43	21--40	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:775.miRNA:4565	gac-augugggcauuuucuug
                              *********************	19:::39	17--36	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:775.miRNA:4566	cagagac-augugggcauuuu
                               *********************	20:::40	18--37	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:775.miRNA:4567	agagac-augugggcauuuuc
                                   *********************	24:::44	22--41	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:775.miRNA:4568	ac-augugggcauuuucuuga
                                *********************	21:::41	19--38	>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:775.miRNA:4569	gagac-augugggcauuuucu
>>C18083628.Lu0910.pre-miRNA:775
	ggguauggauggaggacagagacaugugggcauuuucuugaauuuugggcaaacgcagcaugauaaugccaacauuuccuuugccuuuaucacgcuuuccuucuguugcuugaccuuagggcugguuuggcaacaacacuauaugauucagaaaauugaguugagauuaguuuacaaaaaaaaauugaguuacgauuguuauaaauuugauuuaauauuuuauuucacaaccccucccaagcuuuauuuuauuuuuuucguuaauuuuaacucaacuuuucua
	(((..((((((((((.(((((..((((.((((((.((.((........((....))..)).)).)))))).))))...))))))))))))).))...)))...(((((((.((((........)))).)))))))..............(((((((((((((((((((((.....((((.(((((.(((((..((((......))))(((..(((....)))..)))............))))).))))).)))).....))))))))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>C18083636.1001.0	is_MIRNA
	VAL:	4.84	MeanVal:	45.836748	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caagcacagaa-ggagag-ggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacuca-uaguagaaauauaugc
            ++++++--++-|++++++|+++-+++++------++-+++--++++++++-+++++-++++|++++++---++++-++
            ++++++--++--++++++-+++|+++++||||||++-+++--++++++++-+++++-++++-++++++---++++-++
    REV:    guuuguaccuacccuuuuaccu-ucauc------gacggcugaguaagugagauaggggguaaucaucaugauguuug
                                              *********************	35:::55	33--53	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:776.miRNA:4570	cucccgcaucauucacacuau
                                               *********************	36:::56	34--54	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:776.miRNA:4571	ucccgcaucauucacacuauc
                                                    *********************	41:::61	39--59	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:776.miRNA:4572	caucauucacacuaucacuca
                                                                *********************	53:::73	51--70	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:776.miRNA:4573	uaucacuca-uaguagaaaua
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:776.miRNA:4574	ccgcaucauucacacuaucac
                                                          *********************	47:::67	45--64	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:776.miRNA:4575	ucacacuaucacuca-uagua
>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:776
	ccaagcacagaaggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacucauaguagaaauauaugccuuguuuguaguacuacuaaugggggauagagugaaugagucggcagcuacuuccauuuucccauccauguuuga
	.((((((..((.(((((((((.(((((......((.(((..((((((((.(((((.((((((((((...((((.((...)).))))...)))))).)))).))))).))))))))..))).)))))))))).))))))..))..)))))).

###########################################################################################################################

>C18083636.1007.0	is_MIRNA
	VAL:	54.83	MeanVal:	781.6657975	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaa--ggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacuca-uaguagaaauauaugc
            ++++-||+++--++++-+++-+++-++-++-+++--++++++++-+++++-++++|++++++---++++-++
            ++++---+++-|++++-+++-+++-++-++-+++--++++++++-+++++-++++-++++++---++++-++
    REV:    guuuguaccua-cccuuuuaccuucaucgacggcugaguaagugagauaggggguaaucaucaugauguuug
                          *********************	15:::35	13--33	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:777.miRNA:4576	gauaguagaaauaucucccgc
                                *********************	21:::41	19--39	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:777.miRNA:4577	agaaauaucucccgcaucauu
                               *********************	20:::40	18--38	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:777.miRNA:4578	uagaaauaucucccgcaucau
                           *********************	16:::36	14--34	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:777.miRNA:4579	auaguagaaauaucucccgca
                                  *********************	23:::43	21--41	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:777.miRNA:4580	aaauaucucccgcaucauuca
                     *********************	10:::30	8--28	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:777.miRNA:4581	agagggauaguagaaauaucu
>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:777
	acagaaggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacucauaguagaaauauaugccuuguuuguaguacuacuaaugggggauagagugaaugagucggcagcuacuuccauuuucccauccauguuuga
	.((((.(((..((((.(((.(((.((.((.(((..((((((((.(((((.((((((((((...((((.((...)).))))...)))))).)))).))))).))))))))..))).)).)).))).))).)))).)))...)))).

###########################################################################################################################

>C18083636.1012.0	is_MIRNA
	VAL:	3.43	MeanVal:	32.523984	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagag-ggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacuca-uaguagaaauauaugc
            ++++++|+++-+++++------++-+++--++++++++-+++++-++++|++++++---++++-++
            ++++++-+++|+++++||||||++-+++--++++++++-+++++-++++-++++++---++++-++
    REV:    ccuuuuaccu-ucauc------gacggcugaguaagugagauaggggguaaucaucaugauguuug
                                  *********************	23:::43	22--42	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:778.miRNA:4582	cucccgcaucauucacacuau
                                   *********************	24:::44	23--43	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:778.miRNA:4583	ucccgcaucauucacacuauc
                                        *********************	29:::49	28--48	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:778.miRNA:4584	caucauucacacuaucacuca
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:778.miRNA:4585	uaucacuca-uaguagaaaua
                                     *********************	26:::46	25--45	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:778.miRNA:4586	ccgcaucauucacacuaucac
                                              *********************	35:::55	34--53	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:778.miRNA:4587	ucacacuaucacuca-uagua
>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:778
	aggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacucauaguagaaauauaugccuuguuuguaguacuacuaaugggggauagagugaaugagucggcagcuacuuccauuuucccauccauguuugaacucaaggaa
	.(((((((((.(((((......((.(((..((((((((.(((((.((((((((((...((((.((...)).))))...)))))).)))).))))).))))))))..))).)))))))))).))))))..(((.((........)).))).

###########################################################################################################################

>C18083636.1017.0	is_MIRNA
	VAL:	43.87	MeanVal:	623.925849166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacuca-uaguagaaauauaugc
            ++++-+++-+++-++-++-+++--++++++++-+++++-++++|++++++---++++-++
            ++++-+++-+++-++-++-+++--++++++++-+++++-++++-++++++---++++-++
    REV:    cccuuuuaccuucaucgacggcugaguaagugagauaggggguaaucaucaugauguuug
              *********************	3:::23	3--23	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:779.miRNA:4588	gauaguagaaauaucucccgc
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:779.miRNA:4589	uagaaauaucucccgcaucau
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:779.miRNA:4590	agaaauaucucccgcaucauu
               *********************	4:::24	4--24	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:779.miRNA:4591	auaguagaaauaucucccgca
                      *********************	11:::31	11--31	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:779.miRNA:4592	aaauaucucccgcaucauuca
                *********************	5:::25	5--25	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:779.miRNA:4593	uaguagaaauaucucccgcau
>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:779
	agggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacucauaguagaaauauaugccuuguuuguaguacuacuaaugggggauagagugaaugagucggcagcuacuuccauuuucccauccauguuugaacucaaggaa
	.((((.(((.(((.((.((.(((..((((((((.(((((.((((((((((...((((.((...)).))))...)))))).)))).))))).))))))))..))).)).)).))).))).)))).(((.((........)).))).

###########################################################################################################################

>C18083636.894.0	is_MIRNA
	VAL:	7.74	MeanVal:	103.906833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuucaguccaagcacagaa-ggagag-ggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacuca-uaguagaaauauaugc
            ++++-+++-++++++--++-|++++++|+++-+++++------++-+++--++++++++-+++++-++++|++++++---++++-++
            ++++-+++-++++++--++--++++++-+++|+++++||||||++-+++--++++++++-+++++-++++-++++++---++++-++
    REV:    ggaacucaaguuuguaccuacccuuuuaccu-ucauc------gacggcugaguaagugagauaggggguaaucaucaugauguuug
                 *********************	6:::26	6--25	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:780.miRNA:4594	aguccaagcacagaa-ggaga
               *********************	4:::24	4--23	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:780.miRNA:4595	ucaguccaagcacagaa-gga
              *********************	3:::23	3--22	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:780.miRNA:4596	uucaguccaagcacagaa-gg
             *********************	2:::22	2--21	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:780.miRNA:4597	cuucaguccaagcacagaa-g
                  *********************	7:::27	7--26	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:780.miRNA:4598	guccaagcacagaa-ggagag
                *********************	5:::25	5--24	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:780.miRNA:4599	caguccaagcacagaa-ggag
>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:780
	ucuccgcuacccguuauccacgagccggucauauugauaucuaauacaaaagaagaaaauaaacaacauauauagaugguggaugaagggaaggagcucccuucaguccaagcacagaaggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacucauaguagaaauauaugccuuguuuguaguacuacuaaugggggauagagugaaugagucggcagcuacuuccauuuucccauccauguuugaacucaagga
	.((((....(((.((((((((......(((.....))).(((........))).........................)))))))).)))..))))...((((.(((.((((((..((.(((((((((.(((((......((.(((..((((((((.(((((.((((((((((...((((.((...)).))))...)))))).)))).))))).))))))))..))).)))))))))).))))))..))..)))))).))).)))).

###########################################################################################################################

>C18083636.909.0	is_MIRNA
	VAL:	1347.53	MeanVal:	19209.060107	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacuca-uaguagaaauauaugc
            +++--++++-+++-+++-++-++-+++--++++++++-+++++-++++|++++++---++++-++
            +++-|++++-+++-+++-++-++-+++--++++++++-+++++-++++-++++++---++++-++
    REV:    ccua-cccuuuuaccuucaucgacggcugaguaagugagauaggggguaaucaucaugauguuug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:781.miRNA:4600	gauaguagaaauaucucccgc
                        *********************	13:::33	13--33	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:781.miRNA:4601	uagaaauaucucccgcaucau
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:781.miRNA:4602	agaaauaucucccgcaucauu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:781.miRNA:4603	auaguagaaauaucucccgca
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:781.miRNA:4604	aaauaucucccgcaucauuca
              *********************	3:::23	3--23	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:781.miRNA:4605	agagggauaguagaaauaucu
>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:781
	auccacgagccggucauauugauaucuaauacaaaagaagaaaauaaacaacauauauagaugguggaugaagggaaggagcucccuucaguccaagcacagaaggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacucauaguagaaauauaugccuuguuuguaguacuacuaaugggggauagagugaaugagucggcagcuacuuccauuuucccauccauguuugaacucaaggaa
	.(((..(((...(((.....))).....................((((((...........((.((((((((((((......)))))))).))))....))...(((..((((.(((.(((.((.((.(((..((((((((.(((((.((((((((((...((((.((...)).))))...)))))).)))).))))).))))))))..))).)).)).))).))).)))).))).))))))..)))..))).

###########################################################################################################################

>C18083636.914.0	is_MIRNA
	VAL:	1347.53	MeanVal:	19209.060107	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacuca-uaguagaaauauaugc
            +++--++++-+++-+++-++-++-+++--++++++++-+++++-++++|++++++---++++-++
            +++-|++++-+++-+++-++-++-+++--++++++++-+++++-++++-++++++---++++-++
    REV:    ccua-cccuuuuaccuucaucgacggcugaguaagugagauaggggguaaucaucaugauguuug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:782.miRNA:4606	gauaguagaaauaucucccgc
                        *********************	13:::33	13--33	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:782.miRNA:4607	uagaaauaucucccgcaucau
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:782.miRNA:4608	agaaauaucucccgcaucauu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:782.miRNA:4609	auaguagaaauaucucccgca
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:782.miRNA:4610	aaauaucucccgcaucauuca
              *********************	3:::23	3--23	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:782.miRNA:4611	agagggauaguagaaauaucu
>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:782
	cgagccggucauauugauaucuaauacaaaagaagaaaauaaacaacauauauagaugguggaugaagggaaggagcucccuucaguccaagcacagaaggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacucauaguagaaauauaugccuuguuuguaguacuacuaaugggggauagagugaaugagucggcagcuacuuccauuuucccauccauguuugaacuca
	.(((...(((.....))).....................((((((...........((.((((((((((((......)))))))).))))....))...(((..((((.(((.(((.((.((.(((..((((((((.(((((.((((((((((...((((.((...)).))))...)))))).)))).))))).))))))))..))).)).)).))).))).)))).))).))))))..))).

###########################################################################################################################

>C18083636.921.0	is_MIRNA
	VAL:	1347.53	MeanVal:	19209.060107	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacuca-uaguagaaauauaugc
            +++--++++-+++-+++-++-++-+++--++++++++-+++++-++++|++++++---++++-++
            +++-|++++-+++-+++-++-++-+++--++++++++-+++++-++++-++++++---++++-++
    REV:    ccua-cccuuuuaccuucaucgacggcugaguaagugagauaggggguaaucaucaugauguuug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:783.miRNA:4612	gauaguagaaauaucucccgc
                        *********************	13:::33	13--33	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:783.miRNA:4613	uagaaauaucucccgcaucau
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:783.miRNA:4614	agaaauaucucccgcaucauu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:783.miRNA:4615	auaguagaaauaucucccgca
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:783.miRNA:4616	aaauaucucccgcaucauuca
              *********************	3:::23	3--23	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:783.miRNA:4617	agagggauaguagaaauaucu
>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:783
	gucauauugauaucuaauacaaaagaagaaaauaaacaacauauauagaugguggaugaagggaaggagcucccuucaguccaagcacagaaggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacucauaguagaaauauaugccuuguuuguaguacuacuaaugggggauagagugaaugagucggcagcuacuuccauuuucccauccauguuugaacucaaggaa
	.((...((((..(((........)))......((((((...........((.((((((((((((......)))))))).))))....))...(((..((((.(((.(((.((.((.(((..((((((((.(((((.((((((((((...((((.((...)).))))...)))))).)))).))))).))))))))..))).)).)).))).))).)))).))).))))))...)))).)).

###########################################################################################################################

>C18083636.926.0	is_MIRNA
	VAL:	1347.53	MeanVal:	19209.060107	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacuca-uaguagaaauauaugc
            +++--++++-+++-+++-++-++-+++--++++++++-+++++-++++|++++++---++++-++
            +++-|++++-+++-+++-++-++-+++--++++++++-+++++-++++-++++++---++++-++
    REV:    ccua-cccuuuuaccuucaucgacggcugaguaagugagauaggggguaaucaucaugauguuug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:784.miRNA:4618	gauaguagaaauaucucccgc
                        *********************	13:::33	13--33	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:784.miRNA:4619	uagaaauaucucccgcaucau
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:784.miRNA:4620	agaaauaucucccgcaucauu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:784.miRNA:4621	auaguagaaauaucucccgca
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:784.miRNA:4622	aaauaucucccgcaucauuca
              *********************	3:::23	3--23	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:784.miRNA:4623	agagggauaguagaaauaucu
>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:784
	auugauaucuaauacaaaagaagaaaauaaacaacauauauagaugguggaugaagggaaggagcucccuucaguccaagcacagaaggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacucauaguagaaauauaugccuuguuuguaguacuacuaaugggggauagagugaaugagucggcagcuacuuccauuuucccauccauguuugaacucaag
	.((((..(((........)))......((((((...........((.((((((((((((......)))))))).))))....))...(((..((((.(((.(((.((.((.(((..((((((((.(((((.((((((((((...((((.((...)).))))...)))))).)))).))))).))))))))..))).)).)).))).))).)))).))).))))))...)))).

###########################################################################################################################

>C18083636.947.0	is_MIRNA
	VAL:	1347.53	MeanVal:	19209.060107	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacuca-uaguagaaauauaugc
            +++--++++-+++-+++-++-++-+++--++++++++-+++++-++++|++++++---++++-++
            +++-|++++-+++-+++-++-++-+++--++++++++-+++++-++++-++++++---++++-++
    REV:    ccua-cccuuuuaccuucaucgacggcugaguaagugagauaggggguaaucaucaugauguuug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:785.miRNA:4624	gauaguagaaauaucucccgc
                        *********************	13:::33	13--33	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:785.miRNA:4625	uagaaauaucucccgcaucau
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:785.miRNA:4626	agaaauaucucccgcaucauu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:785.miRNA:4627	auaguagaaauaucucccgca
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:785.miRNA:4628	aaauaucucccgcaucauuca
              *********************	3:::23	3--23	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:785.miRNA:4629	agagggauaguagaaauaucu
>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:785
	agaaaauaaacaacauauauagaugguggaugaagggaaggagcucccuucaguccaagcacagaaggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacucauaguagaaauauaugccuuguuuguaguacuacuaaugggggauagagugaaugagucggcagcuacuuccauuuucccauccauguuugaacuca
	.((...((((((...........((.((((((((((((......)))))))).))))....))...(((..((((.(((.(((.((.((.(((..((((((((.(((((.((((((((((...((((.((...)).))))...)))))).)))).))))).))))))))..))).)).)).))).))).)))).))).))))))...)).

###########################################################################################################################

>C18083636.952.0	is_MIRNA
	VAL:	1347.53	MeanVal:	19209.060107	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacuca-uaguagaaauauaugc
            +++--++++-+++-+++-++-++-+++--++++++++-+++++-++++|++++++---++++-++
            +++-|++++-+++-+++-++-++-+++--++++++++-+++++-++++-++++++---++++-++
    REV:    ccua-cccuuuuaccuucaucgacggcugaguaagugagauaggggguaaucaucaugauguuug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:786.miRNA:4630	gauaguagaaauaucucccgc
                        *********************	13:::33	13--33	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:786.miRNA:4631	uagaaauaucucccgcaucau
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:786.miRNA:4632	agaaauaucucccgcaucauu
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:786.miRNA:4633	auaguagaaauaucucccgca
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:786.miRNA:4634	aaauaucucccgcaucauuca
              *********************	3:::23	3--23	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:786.miRNA:4635	agagggauaguagaaauaucu
>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:786
	auaaacaacauauauagaugguggaugaagggaaggagcucccuucaguccaagcacagaaggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacucauaguagaaauauaugccuuguuuguaguacuacuaaugggggauagagugaaugagucggcagcuacuuccauuuucccauccauguuuga
	.((((((...........((.((((((((((((......)))))))).))))....))...(((..((((.(((.(((.((.((.(((..((((((((.(((((.((((((((((...((((.((...)).))))...)))))).)))).))))).))))))))..))).)).)).))).))).)))).))).)))))).

###########################################################################################################################

>C18083636.959.0	is_MIRNA
	VAL:	3.43	MeanVal:	32.523984	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagag-ggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacuca-uaguagaaauauaugc
            ++++++|+++-+++++------++-+++--++++++++-+++++-++++|++++++---++++-++
            ++++++-+++|+++++||||||++-+++--++++++++-+++++-++++-++++++---++++-++
    REV:    ccuuuuaccu-ucauc------gacggcugaguaagugagauaggggguaaucaucaugauguuug
                                  *********************	23:::43	22--42	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:787.miRNA:4636	cucccgcaucauucacacuau
                                   *********************	24:::44	23--43	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:787.miRNA:4637	ucccgcaucauucacacuauc
                                        *********************	29:::49	28--48	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:787.miRNA:4638	caucauucacacuaucacuca
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:787.miRNA:4639	uaucacuca-uaguagaaaua
                                     *********************	26:::46	25--45	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:787.miRNA:4640	ccgcaucauucacacuaucac
                                              *********************	35:::55	34--53	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:787.miRNA:4641	ucacacuaucacuca-uagua
>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:787
	acauauauagaugguggaugaagggaaggagcucccuucaguccaagcacagaaggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacucauaguagaaauauaugccuuguuuguaguacuacuaaugggggauagagugaaugagucggcagcuacuuccauuuucccauccauguuuga
	.((.((((.((((.((((((((((((......)))))))).)))).........(((((((((.(((((......((.(((..((((((((.(((((.((((((((((...((((.((...)).))))...)))))).)))).))))).))))))))..))).)))))))))).)))))))))).)))).)).

###########################################################################################################################

>C18083636.972.0	is_MIRNA
	VAL:	54.83	MeanVal:	781.6657975	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaa--ggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacuca-uaguagaaauauaugc
            ++++-||+++--++++-+++-+++-++-++-+++--++++++++-+++++-++++|++++++---++++-++
            ++++---+++-|++++-+++-+++-++-++-+++--++++++++-+++++-++++-++++++---++++-++
    REV:    guuuguaccua-cccuuuuaccuucaucgacggcugaguaagugagauaggggguaaucaucaugauguuug
                          *********************	15:::35	13--33	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:788.miRNA:4642	gauaguagaaauaucucccgc
                                *********************	21:::41	19--39	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:788.miRNA:4643	agaaauaucucccgcaucauu
                               *********************	20:::40	18--38	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:788.miRNA:4644	uagaaauaucucccgcaucau
                           *********************	16:::36	14--34	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:788.miRNA:4645	auaguagaaauaucucccgca
                                  *********************	23:::43	21--41	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:788.miRNA:4646	aaauaucucccgcaucauuca
                     *********************	10:::30	8--28	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:788.miRNA:4647	agagggauaguagaaauaucu
>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:788
	guggaugaagggaaggagcucccuucaguccaagcacagaaggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacucauaguagaaauauaugccuuguuuguaguacuacuaaugggggauagagugaaugagucggcagcuacuuccauuuucccauccauguuuga
	.((((((((((((......)))))))).))))....((((.(((..((((.(((.(((.((.((.(((..((((((((.(((((.((((((((((...((((.((...)).))))...)))))).)))).))))).))))))))..))).)).)).))).))).)))).)))...)))).

###########################################################################################################################

>C18083636.976.0	is_MIRNA
	VAL:	6.50	MeanVal:	63.236613	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccaagcacagaa-ggagag-ggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacuca-uaguagaaauauaugc
            ++-++++++--++-|++++++|+++-+++++------++-+++--++++++++-+++++-++++|++++++---++++-++
            ++-++++++--++--++++++-+++|+++++||||||++-+++--++++++++-+++++-++++-++++++---++++-++
    REV:    caaguuuguaccuacccuuuuaccu-ucauc------gacggcugaguaagugagauaggggguaaucaucaugauguuug
             *********************	2:::22	2--20	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:789.miRNA:4648	uccaagcacagaa-ggagag-
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:789.miRNA:4649	ucccgcaucauucacacuauc
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:789.miRNA:4650	cucccgcaucauucacacuau
                                                       *********************	44:::64	42--62	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:789.miRNA:4651	caucauucacacuaucacuca
                                                                   *********************	56:::76	54--73	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:789.miRNA:4652	uaucacuca-uaguagaaaua
                                                    *********************	41:::61	39--59	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:789.miRNA:4653	ccgcaucauucacacuaucac
>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:789
	augaagggaaggagcucccuucaguccaagcacagaaggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacucauaguagaaauauaugccuuguuuguaguacuacuaaugggggauagagugaaugagucggcagcuacuuccauuuucccauccauguuugaacu
	.((((((((......))))))))((.((((((..((.(((((((((.(((((......((.(((..((((((((.(((((.((((((((((...((((.((...)).))))...)))))).)))).))))).))))))))..))).)))))))))).))))))..))..)))))).)).

###########################################################################################################################

>C18083636.976.1	is_MIRNA
	VAL:	4.84	MeanVal:	45.836748	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caagcacagaa-ggagag-ggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacuca-uaguagaaauauaugc
            ++++++--++-|++++++|+++-+++++------++-+++--++++++++-+++++-++++|++++++---++++-++
            ++++++--++--++++++-+++|+++++||||||++-+++--++++++++-+++++-++++-++++++---++++-++
    REV:    guuuguaccuacccuuuuaccu-ucauc------gacggcugaguaagugagauaggggguaaucaucaugauguuug
                                              *********************	35:::55	33--53	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:790.miRNA:4654	cucccgcaucauucacacuau
                                               *********************	36:::56	34--54	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:790.miRNA:4655	ucccgcaucauucacacuauc
                                                    *********************	41:::61	39--59	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:790.miRNA:4656	caucauucacacuaucacuca
                                                                *********************	53:::73	51--70	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:790.miRNA:4657	uaucacuca-uaguagaaaua
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:790.miRNA:4658	ccgcaucauucacacuaucac
                                                          *********************	47:::67	45--64	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:790.miRNA:4659	ucacacuaucacuca-uagua
>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:790
	augaagggaaggagcucccuucaguccaagcacagaaggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacucauaguagaaauauaugccuuguuuguaguacuacuaaugggggauagagugaaugagucggcagcuacuuccauuuucccauccauguuugaacu
	.((((((((......))))))))...((((((..((.(((((((((.(((((......((.(((..((((((((.(((((.((((((((((...((((.((...)).))))...)))))).)))).))))).))))))))..))).)))))))))).))))))..))..))))))....

###########################################################################################################################

>C18083636.978.0	is_MIRNA
	VAL:	6.50	MeanVal:	63.236613	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccaagcacagaa-ggagag-ggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacuca-uaguagaaauauaugc
            ++-++++++--++-|++++++|+++-+++++------++-+++--++++++++-+++++-++++|++++++---++++-++
            ++-++++++--++--++++++-+++|+++++||||||++-+++--++++++++-+++++-++++-++++++---++++-++
    REV:    caaguuuguaccuacccuuuuaccu-ucauc------gacggcugaguaagugagauaggggguaaucaucaugauguuug
             *********************	2:::22	2--20	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:791.miRNA:4660	uccaagcacagaa-ggagag-
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:791.miRNA:4661	ucccgcaucauucacacuauc
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:791.miRNA:4662	cucccgcaucauucacacuau
                                                       *********************	44:::64	42--62	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:791.miRNA:4663	caucauucacacuaucacuca
                                                                   *********************	56:::76	54--73	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:791.miRNA:4664	uaucacuca-uaguagaaaua
                                                    *********************	41:::61	39--59	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:791.miRNA:4665	ccgcaucauucacacuaucac
>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:791
	gaagggaaggagcucccuucaguccaagcacagaaggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacucauaguagaaauauaugccuuguuuguaguacuacuaaugggggauagagugaaugagucggcagcuacuuccauuuucccauccauguuugaacu
	(((((((......))))))).((.((((((..((.(((((((((.(((((......((.(((..((((((((.(((((.((((((((((...((((.((...)).))))...)))))).)))).))))).))))))))..))).)))))))))).))))))..))..)))))).)).

###########################################################################################################################

>C18083636.992.0	is_MIRNA
	VAL:	7.74	MeanVal:	103.906833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuucaguccaagcacagaa-ggagag-ggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacuca-uaguagaaauauaugc
            ++++-+++-++++++--++-|++++++|+++-+++++------++-+++--++++++++-+++++-++++|++++++---++++-++
            ++++-+++-++++++--++--++++++-+++|+++++||||||++-+++--++++++++-+++++-++++-++++++---++++-++
    REV:    ggaacucaaguuuguaccuacccuuuuaccu-ucauc------gacggcugaguaagugagauaggggguaaucaucaugauguuug
                 *********************	6:::26	6--25	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:792.miRNA:4666	aguccaagcacagaa-ggaga
               *********************	4:::24	4--23	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:792.miRNA:4667	ucaguccaagcacagaa-gga
              *********************	3:::23	3--22	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:792.miRNA:4668	uucaguccaagcacagaa-gg
             *********************	2:::22	2--21	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:792.miRNA:4669	cuucaguccaagcacagaa-g
                  *********************	7:::27	7--26	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:792.miRNA:4670	guccaagcacagaa-ggagag
                *********************	5:::25	5--24	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:792.miRNA:4671	caguccaagcacagaa-ggag
>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:792
	cccuucaguccaagcacagaaggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacucauaguagaaauauaugccuuguuuguaguacuacuaaugggggauagagugaaugagucggcagcuacuuccauuuucccauccauguuugaacucaagga
	.((((.(((.((((((..((.(((((((((.(((((......((.(((..((((((((.(((((.((((((((((...((((.((...)).))))...)))))).)))).))))).))))))))..))).)))))))))).))))))..))..)))))).))).)))).

###########################################################################################################################

>C18083636.997.0	is_MIRNA
	VAL:	6.43	MeanVal:	65.583453	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguccaagcacagaa-ggagag-ggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacuca-uaguagaaauauaugc
            +++-++++++--++-|++++++|+++-+++++------++-+++--++++++++-+++++-++++|++++++---++++-++
            +++-++++++--++--++++++-+++|+++++||||||++-+++--++++++++-+++++-++++-++++++---++++-++
    REV:    ucaaguuuguaccuacccuuuuaccu-ucauc------gacggcugaguaagugagauaggggguaaucaucaugauguuug
             *********************	2:::22	2--21	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:793.miRNA:4672	guccaagcacagaa-ggagag
              *********************	3:::23	3--21	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:793.miRNA:4673	uccaagcacagaa-ggagag-
                                                   *********************	40:::60	38--58	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:793.miRNA:4674	ucccgcaucauucacacuauc
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:793.miRNA:4675	cucccgcaucauucacacuau
                                                        *********************	45:::65	43--63	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:793.miRNA:4676	caucauucacacuaucacuca
                                                                    *********************	57:::77	55--74	>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:793.miRNA:4677	uaucacuca-uaguagaaaua
>>C18083636.Lu0910.pre-miRNA:793
	caguccaagcacagaaggagagggauaguagaaauaucucccgcaucauucacacuaucacucauaguagaaauauaugccuuguuuguaguacuacuaaugggggauagagugaaugagucggcagcuacuuccauuuucccauccauguuugaacuc
	.(((.((((((..((.(((((((((.(((((......((.(((..((((((((.(((((.((((((((((...((((.((...)).))))...)))))).)))).))))).))))))))..))).)))))))))).))))))..))..)))))).))).

###########################################################################################################################

>C18089350.424.0	is_MIRNA
	VAL:	1.87	MeanVal:	10.585898	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acucacaacucagaaguuagaauugauca-caaacuucuuauucccuuugaau--uugacgau-cuaau
            +++-+++++--++++----++---++++-|+++++++-+++---+++-++++-||++++++++|+++++
            +++-+++++--++++--||++--|++++--+++++++|+++-||+++-++++---++++++++-+++++
    REV:    ugacuguuguuucuuag--cugc-uuggggguuugaa-aauu--ggacguuucguggcuguuaggauua
             *********************	2:::22	2--22	>>C18089350.Lu0910.pre-miRNA:794.miRNA:4678	cucacaacucagaaguuagaa
              *********************	3:::23	3--23	>>C18089350.Lu0910.pre-miRNA:794.miRNA:4679	ucacaacucagaaguuagaau
                *********************	5:::25	5--25	>>C18089350.Lu0910.pre-miRNA:794.miRNA:4680	acaacucagaaguuagaauug
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18089350.Lu0910.pre-miRNA:794.miRNA:4681	caacucagaaguuagaauuga
               *********************	4:::24	4--24	>>C18089350.Lu0910.pre-miRNA:794.miRNA:4682	cacaacucagaaguuagaauu
>>C18089350.Lu0910.pre-miRNA:794
	aggcgagcuccgguauuugugauuuaucaaaugagaaaugagucuuggugcccguuugacucagguagccaccaucaagacucaucucucaucugguaaaucacaacucacaacucagaaguuagaauugaucacaaacuucuuauucccuuugaauuugacgaucuaaucaauauuaggauugucggugcuuugcagguuaaaaguuuggggguucgucgauucuuuguugucaguuuugaguucugccaucuauaagguaaauuaguuuuugauuucugauuuaggguucuuaagucaugguuucaaguuucca
	.(((((((((.......((((((((((((.((((((.(((((((((((((...((...((....)).))...))))))))))))).)))))).))))))))))))(((.(((((..((((....((...((((.(((((((.(((...(((.((((.(((((((((((((....))))).))))))))...)))).))).))))))))))..))))..))..))))..))))).)))...)))))).)))........((.((((......((((..(((((((((((...))))))))).))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18089350.424.1	is_MIRNA
	VAL:	1.31	MeanVal:	7.403846	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acucacaacucagaaguuagaauugauca-caaacuucuuauucccuuugaau--uugacgaucu
            +++-+++++--++++----++---++++-|+++++++-+++---+++-++++-||++++++++++
            +++-+++++--++++--||++--|++++--+++++++|+++-||+++-++++---++++++++++
    REV:    ugacuguuguuucuuag--cugc-uuggggguuugaa-aauu--ggacguuucguggcuguuagg
             *********************	2:::22	2--22	>>C18089350.Lu0910.pre-miRNA:795.miRNA:4683	cucacaacucagaaguuagaa
              *********************	3:::23	3--23	>>C18089350.Lu0910.pre-miRNA:795.miRNA:4684	ucacaacucagaaguuagaau
                *********************	5:::25	5--25	>>C18089350.Lu0910.pre-miRNA:795.miRNA:4685	acaacucagaaguuagaauug
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18089350.Lu0910.pre-miRNA:795.miRNA:4686	caacucagaaguuagaauuga
               *********************	4:::24	4--24	>>C18089350.Lu0910.pre-miRNA:795.miRNA:4687	cacaacucagaaguuagaauu
>>C18089350.Lu0910.pre-miRNA:795
	aggcgagcuccgguauuugugauuuaucaaaugagaaaugagucuuggugcccguuugacucagguagccaccaucaagacucaucucucaucugguaaaucacaacucacaacucagaaguuagaauugaucacaaacuucuuauucccuuugaauuugacgaucuaaucaauauuaggauugucggugcuuugcagguuaaaaguuuggggguucgucgauucuuuguugucaguuuugaguucugccaucuauaagguaaauuaguuuuugauuucugauuuaggguucuuaagucaugguuucaaguuucca
	.(((((((((.......((((((((((((.((((((.(((((((((((((...((...((....)).))...))))))))))))).)))))).))))))))))))(((.(((((..((((....((...((((.(((((((.(((...(((.((((.((((((((((...........))))))))))...)))).))).))))))))))..))))..))..))))..))))).)))...)))))).)))........((.((((......((((..(((((((((((...))))))))).))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18089498.394.0	is_MIRNA
	VAL:	5.03	MeanVal:	82.3089375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugcauugagu---ucaggauuagucuucauugauccagucc-uuaucgaacuucugauuaugucaguccu--gua
            ++++--++++++|||++++-----+++-+++-+++++---+++|+++++------+++--+++++++++---||+++
            ++++--++++++---++++----|+++-+++|+++++-||+++-+++++-----|+++--+++++++++-----+++
    REV:    uggcacaauucgacaaguuauag-uaguagu-acuaga--aggaaguggacaac-gaccuauacaguuauauuucau
                                                              *********************	51:::71	47--67	>>C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4688	aacuucugauuaugucagucc
                                                               *********************	52:::72	48--68	>>C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4689	acuucugauuaugucaguccu
                                                                *********************	53:::73	49--68	>>C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4690	cuucugauuaugucaguccu-
                                                                    *********************	57:::77	53--71	>>C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4691	ugauuaugucaguccu--gua
                                                                   *********************	56:::76	52--70	>>C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4692	cugauuaugucaguccu--gu
                                                             *********************	50:::70	46--66	>>C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4693	gaacuucugauuaugucaguc
>>C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796
	ugcugcauugaguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaacagcuuaacacgguu
	.((((..((((((((((.....(((.(((.(((((...((((((((......(((..(((((((((...(((...(((((((((((((.((((((.((.........)).)))))).)))..((((.((((...((((..((((((...(((.....)))........))))))..))))...)))).)))).........))))))))))((((((..(((((.((((.....(((((((.....)))))))....)))).)))))..))))))....))).....)))))))))..))).....))))).))).)))))))).)))....))))...))))))..)))).

###########################################################################################################################

>C18089498.404.0	is_MIRNA
	VAL:	13.55	MeanVal:	221.923825	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucaggauuagucuucauugauccagucc-uuaucgaacuucugauuaugucaguccu--gua
            ++++++-----+++-+++-+++++---+++|+++++------+++--+++++++++---||+++
            ++++++----|+++-+++|+++++-||+++-+++++-----|+++--+++++++++-----+++
    REV:    caaguuauag-uaguagu-acuaga--aggaaguggacaac-gaccuauacaguuauauuucau
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4694	aacuucugauuaugucagucc
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4695	acuucugauuaugucaguccu
                                                   *********************	40:::60	39--58	>>C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4696	cuucugauuaugucaguccu-
                                                       *********************	44:::64	43--61	>>C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4697	ugauuaugucaguccu--gua
                                                      *********************	43:::63	42--60	>>C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4698	cugauuaugucaguccu--gu
                                                *********************	37:::57	36--56	>>C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4699	gaacuucugauuaugucaguc
>>C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797
	aguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaaca
	.((((((.....(((.(((.(((((...((((((((......(((..(((((((((...(((...(((((((((((((.((((((.((.........)).)))))).)))..((((.((((...((((..((((((...(((.....)))........))))))..))))...)))).)))).........))))))))))((((((..(((((.((((.....(((((((.....)))))))....)))).)))))..))))))....))).....)))))))))..))).....))))).))).)))))))).)))....)))))).

###########################################################################################################################

>C18100152.163.0	is_MIRNA
	VAL:	1.66	MeanVal:	17.4195536666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugca---ucagagagguaugugggggauuuuuau---guuccgaugaagggucc
            ++++--|||++++-++-----+++++++++++----|||++++-+++++++++-++
            ++++-----++++-++-----+++++++++++-------++++-+++++++++|++
    REV:    ccauagaggagucccuaguuucacccucuaaauuggaauuaagccugcuuucu-gg
                         *********************	14:::34	11--31	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4700	agagguaugugggggauuuuu
                       *********************	12:::32	9--29	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4701	agagagguaugugggggauuu
                        *********************	13:::33	10--30	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4702	gagagguaugugggggauuuu
                      *********************	11:::31	8--28	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4703	cagagagguaugugggggauu
                     *********************	10:::30	7--27	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4704	ucagagagguaugugggggau
                          *********************	15:::35	12--32	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4705	gagguaugugggggauuuuua
>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798
	ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug
	.((((((((((((((........(((.(((((((((((((((((.(((((.......((((.......((((..((((.((.....(((((((((((....((((.(((((((((.((....))))))))))).)))).......))))))))))).....)).)))).....)))).....((((((....))))))..)))).......))))).)))))))....)))))))))).))).....((((((......((((((...(((........))).))))))....)))))).((((((......)))))).)))))..))))))))).

###########################################################################################################################

>C18100152.163.1	is_MIRNA
	VAL:	1.66	MeanVal:	17.4195536666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugca---ucagagagguaugugggggauuuuuau---guuccgaugaagggucc
            ++++--|||++++-++-----+++++++++++----|||++++-+++++++++-++
            ++++-----++++-++-----+++++++++++-------++++-+++++++++|++
    REV:    ccauagaggagucccuaguuucacccucuaaauuggaauuaagccugcuuucu-gg
                         *********************	14:::34	11--31	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4706	agagguaugugggggauuuuu
                       *********************	12:::32	9--29	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4707	agagagguaugugggggauuu
                        *********************	13:::33	10--30	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4708	gagagguaugugggggauuuu
                      *********************	11:::31	8--28	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4709	cagagagguaugugggggauu
                     *********************	10:::30	7--27	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4710	ucagagagguaugugggggau
                          *********************	15:::35	12--32	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4711	gagguaugugggggauuuuua
>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799
	ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug
	.((((((((((((((.....((.(((.(((((((((((((((((.(((((.......((((.......((((..((((.((.....(((((((((((....((((.(((((((((.((....))))))))))).)))).......))))))))))).....)).)))).....)))).....((((((....))))))..)))).......))))).)))))))....)))))))))).))).))..((((((......((((((...(((........))).))))))....)))))).((((((......)))))).)))))..))))))))).

###########################################################################################################################

>C18100152.173.0	is_MIRNA
	VAL:	1.66	MeanVal:	17.4195536666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugca---ucagagagguaugugggggauuuuuau---guuccgaugaagggucc
            ++++--|||++++-++-----+++++++++++----|||++++-+++++++++-++
            ++++-----++++-++-----+++++++++++-------++++-+++++++++|++
    REV:    ccauagaggagucccuaguuucacccucuaaauuggaauuaagccugcuuucu-gg
                         *********************	14:::34	11--31	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4712	agagguaugugggggauuuuu
                       *********************	12:::32	9--29	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4713	agagagguaugugggggauuu
                        *********************	13:::33	10--30	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4714	gagagguaugugggggauuuu
                      *********************	11:::31	8--28	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4715	cagagagguaugugggggauu
                     *********************	10:::30	7--27	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4716	ucagagagguaugugggggau
                          *********************	15:::35	12--32	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4717	gagguaugugggggauuuuua
>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800
	guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu
	(((((.(((..(((.(((((((((((((((((((.(((((.......((((.......((((..((((.((.....(((((((((((....((((.(((((((((.((....))))))))))).)))).......))))))))))).....)).)))).....)))).....((((((....))))))..)))).......))))).)))))))....))))))))...........((((((......((((((...(((........))).))))))....)))))).((((((......))))))..)))))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>C18100152.177.0	is_MIRNA
	VAL:	1.66	MeanVal:	17.4195536666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugca---ucagagagguaugugggggauuuuuau---guuccgaugaagggucc
            ++++--|||++++-++-----+++++++++++----|||++++-+++++++++-++
            ++++-----++++-++-----+++++++++++-------++++-+++++++++|++
    REV:    ccauagaggagucccuaguuucacccucuaaauuggaauuaagccugcuuucu-gg
                         *********************	14:::34	11--31	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4718	agagguaugugggggauuuuu
                       *********************	12:::32	9--29	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4719	agagagguaugugggggauuu
                        *********************	13:::33	10--30	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4720	gagagguaugugggggauuuu
                      *********************	11:::31	8--28	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4721	cagagagguaugugggggauu
                     *********************	10:::30	7--27	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4722	ucagagagguaugugggggau
                          *********************	15:::35	12--32	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4723	gagguaugugggggauuuuua
>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801
	cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc
	.((((....(((.(((((((((((((((((.(((((.......((((.......((((..((((.((.....(((((((((((....((((.(((((((((.((....))))))))))).)))).......))))))))))).....)).)))).....)))).....((((((....))))))..)))).......))))).)))))))....)))))))))).))).....((((((......((((((...(((........))).))))))....))))))..))))...((((((.(((........))))).)))).

###########################################################################################################################

>C18100152.185.0	is_MIRNA
	VAL:	1.66	MeanVal:	17.4195536666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugca---ucagagagguaugugggggauuuuuau---guuccgaugaagggucc
            ++++--|||++++-++-----+++++++++++----|||++++-+++++++++-++
            ++++-----++++-++-----+++++++++++-------++++-+++++++++|++
    REV:    ccauagaggagucccuaguuucacccucuaaauuggaauuaagccugcuuucu-gg
                         *********************	14:::34	11--31	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4724	agagguaugugggggauuuuu
                       *********************	12:::32	9--29	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4725	agagagguaugugggggauuu
                        *********************	13:::33	10--30	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4726	gagagguaugugggggauuuu
                      *********************	11:::31	8--28	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4727	cagagagguaugugggggauu
                     *********************	10:::30	7--27	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4728	ucagagagguaugugggggau
                          *********************	15:::35	12--32	>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4729	gagguaugugggggauuuuua
>>C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802
	cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu
	.(((.(((((((((((((((((.(((((.......((((.......((((..((((.((.....(((((((((((....((((.(((((((((.((....))))))))))).)))).......))))))))))).....)).)))).....)))).....((((((....))))))..)))).......))))).)))))))....)))))))))).)))..((((..((((.((..((((((...(((........))).))))))...((...((.((((((......))))))))...))..)).))))))))

###########################################################################################################################

>C18103198.1032.0	is_MIRNA
	VAL:	8.77	MeanVal:	140.0492595	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuugug
            +++----++++++++++++++-+++++++++++-----++--++
            +++--||++++++++++++++-+++++++++++-||||++--++
    REV:    acuuu--auauaguggguuauuguacuauaagug----gaguau
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:803.miRNA:4730	auauuacucaauaucaugaua
                     *********************	10:::30	10--30	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:803.miRNA:4731	uauuacucaauaucaugauau
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:803.miRNA:4732	uauauuacucaauaucaugau
                      *********************	11:::31	11--31	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:803.miRNA:4733	auuacucaauaucaugauauu
                       *********************	12:::32	12--32	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:803.miRNA:4734	uuacucaauaucaugauauuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:803.miRNA:4735	acucaauaucaugauauuuga
>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:803
	ugugucugaugucauuuaaggaaaauuaucccauugcaagucauuuuaacuugcacuuuugauuaacauauuacuaugggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau
	.(((((((((((((((((....((((.((((((((((((((.......)))))))....((((......))))..))))))).))))....))))))))))))...)))))(((....((((((((((((((.(((((((((((.....((..((.....))..)).))))))))))).))))))))))))))..))).....((((((....))))))

###########################################################################################################################

>C18103198.1032.1	is_MIRNA
	VAL:	7.94	MeanVal:	126.692536833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuugug
            +++----++++++++++++++-+++++++++++-----++++++
            +++--||++++++++++++++-+++++++++++-||||++++++
    REV:    acuuu--auauaguggguuauuguacuauaagug----gaguau
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:804.miRNA:4736	auauuacucaauaucaugaua
                     *********************	10:::30	10--30	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:804.miRNA:4737	uauuacucaauaucaugauau
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:804.miRNA:4738	uauauuacucaauaucaugau
                      *********************	11:::31	11--31	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:804.miRNA:4739	auuacucaauaucaugauauu
                       *********************	12:::32	12--32	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:804.miRNA:4740	uuacucaauaucaugauauuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:804.miRNA:4741	acucaauaucaugauauuuga
>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:804
	ugugucugaugucauuuaaggaaaauuaucccauugcaagucauuuuaacuugcacuuuugauuaacauauuacuaugggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau
	.(((((((((((((((((....((((.((((((((((((((.......)))))))....((((......))))..))))))).))))....))))))))))))...)))))(((....((((((((((((((.(((((((((((.....((((((.....)))))).))))))))))).))))))))))))))..))).....((((((....))))))

###########################################################################################################################

>C18103198.1037.0	is_MIRNA
	VAL:	35.74	MeanVal:	591.210745833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugacauugauauc---uauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuugug
            ++++-++++-----|||++++++++++++++-+++++++++++-----++--++
            ++++-++++--------++++++++++++++-+++++++++++-||||++--++
    REV:    cacuauaaccccacuuuauauaguggguuauuguacuauaagug----gaguau
                              *********************	19:::39	16--36	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:805.miRNA:4742	auauuacucaauaucaugaua
                               *********************	20:::40	17--37	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:805.miRNA:4743	uauuacucaauaucaugauau
                                *********************	21:::41	18--38	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:805.miRNA:4744	auuacucaauaucaugauauu
                             *********************	18:::38	15--35	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:805.miRNA:4745	uauauuacucaauaucaugau
             *********************	2:::22	2--19	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:805.miRNA:4746	ugacauugauauc---uauau
                            *********************	17:::37	15--34	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:805.miRNA:4747	-uauauuacucaauaucauga
>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:805
	cugaugucauuuaaggaaaauuaucccauugcaagucauuuuaacuugcacuuuugauuaacauauuacuaugggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucacc
	.((((((((((((....((((.((((((((((((((.......)))))))....((((......))))..))))))).))))....)))))))))))).((((.((((.....((((((((((((((.(((((((((((.....((..((.....))..)).))))))))))).))))))))))))))........)))).)))).

###########################################################################################################################

>C18103198.1037.1	is_MIRNA
	VAL:	32.63	MeanVal:	539.784358333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugacauugauauc---uauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuugug
            ++++-++++-----|||++++++++++++++-+++++++++++-----++++++
            ++++-++++--------++++++++++++++-+++++++++++-||||++++++
    REV:    cacuauaaccccacuuuauauaguggguuauuguacuauaagug----gaguau
                              *********************	19:::39	16--36	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:806.miRNA:4748	auauuacucaauaucaugaua
                               *********************	20:::40	17--37	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:806.miRNA:4749	uauuacucaauaucaugauau
                                *********************	21:::41	18--38	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:806.miRNA:4750	auuacucaauaucaugauauu
                             *********************	18:::38	15--35	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:806.miRNA:4751	uauauuacucaauaucaugau
             *********************	2:::22	2--19	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:806.miRNA:4752	ugacauugauauc---uauau
                            *********************	17:::37	15--34	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:806.miRNA:4753	-uauauuacucaauaucauga
>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:806
	cugaugucauuuaaggaaaauuaucccauugcaagucauuuuaacuugcacuuuugauuaacauauuacuaugggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucacc
	.((((((((((((....((((.((((((((((((((.......)))))))....((((......))))..))))))).))))....)))))))))))).((((.((((.....((((((((((((((.(((((((((((.....((((((.....)))))).))))))))))).))))))))))))))........)))).)))).

###########################################################################################################################

>C18103198.1107.0	is_MIRNA
	VAL:	25.94	MeanVal:	393.519655833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuugug
            ++++++++++++++-+++++++++++-----++--++
            ++++++++++++++-+++++++++++-||||++--++
    REV:    auauaguggguuauuguacuauaagug----gaguau
             *********************	2:::22	2--22	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:807.miRNA:4754	auauuacucaauaucaugaua
              *********************	3:::23	3--23	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:807.miRNA:4755	uauuacucaauaucaugauau
               *********************	4:::24	4--24	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:807.miRNA:4756	auuacucaauaucaugauauu
                *********************	5:::25	5--25	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:807.miRNA:4757	uuacucaauaucaugauauuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:807.miRNA:4758	acucaauaucaugauauuuga
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:807.miRNA:4759	uacucaauaucaugauauuug
>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:807
	augggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau
	.((((((.....(((((.((((.(((...))).)))).)))))((((((((((((((.(((((((((((.....((..((.....))..)).))))))))))).))))))))))))))....)))))).(((((....))))).

###########################################################################################################################

>C18103198.1107.1	is_MIRNA
	VAL:	22.13	MeanVal:	335.635779	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuugug
            ++++++++++++++-+++++++++++-----++++++
            ++++++++++++++-+++++++++++-||||++++++
    REV:    auauaguggguuauuguacuauaagug----gaguau
             *********************	2:::22	2--22	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:808.miRNA:4760	auauuacucaauaucaugaua
              *********************	3:::23	3--23	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:808.miRNA:4761	uauuacucaauaucaugauau
               *********************	4:::24	4--24	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:808.miRNA:4762	auuacucaauaucaugauauu
                *********************	5:::25	5--25	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:808.miRNA:4763	uuacucaauaucaugauauuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:808.miRNA:4764	acucaauaucaugauauuuga
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:808.miRNA:4765	uacucaauaucaugauauuug
>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:808
	augggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau
	.((((((.....(((((.((((.(((...))).)))).)))))((((((((((((((.(((((((((((.....((((((.....)))))).))))))))))).))))))))))))))....)))))).(((((....))))).

###########################################################################################################################

>C18103198.1135.0	is_MIRNA
	VAL:	35.74	MeanVal:	591.210745833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugacauugauauc---uauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuugug
            ++++-++++-----|||++++++++++++++-+++++++++++-----++--++
            ++++-++++--------++++++++++++++-+++++++++++-||||++--++
    REV:    cacuauaaccccacuuuauauaguggguuauuguacuauaagug----gaguau
                              *********************	19:::39	16--36	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:809.miRNA:4766	auauuacucaauaucaugaua
                               *********************	20:::40	17--37	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:809.miRNA:4767	uauuacucaauaucaugauau
                                *********************	21:::41	18--38	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:809.miRNA:4768	auuacucaauaucaugauauu
                             *********************	18:::38	15--35	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:809.miRNA:4769	uauauuacucaauaucaugau
             *********************	2:::22	2--19	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:809.miRNA:4770	ugacauugauauc---uauau
                            *********************	17:::37	15--34	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:809.miRNA:4771	-uauauuacucaauaucauga
>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:809
	agugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucacc
	.((((.((((.....((((((((((((((.(((((((((((.....((..((.....))..)).))))))))))).))))))))))))))........)))).)))).

###########################################################################################################################

>C18103198.1135.1	is_MIRNA
	VAL:	32.63	MeanVal:	539.784358333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugacauugauauc---uauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuugug
            ++++-++++-----|||++++++++++++++-+++++++++++-----++++++
            ++++-++++--------++++++++++++++-+++++++++++-||||++++++
    REV:    cacuauaaccccacuuuauauaguggguuauuguacuauaagug----gaguau
                              *********************	19:::39	16--36	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:810.miRNA:4772	auauuacucaauaucaugaua
                               *********************	20:::40	17--37	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:810.miRNA:4773	uauuacucaauaucaugauau
                                *********************	21:::41	18--38	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:810.miRNA:4774	auuacucaauaucaugauauu
                             *********************	18:::38	15--35	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:810.miRNA:4775	uauauuacucaauaucaugau
             *********************	2:::22	2--19	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:810.miRNA:4776	ugacauugauauc---uauau
                            *********************	17:::37	15--34	>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:810.miRNA:4777	-uauauuacucaauaucauga
>>C18103198.Lu0910.pre-miRNA:810
	agugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucacc
	.((((.((((.....((((((((((((((.(((((((((((.....((((((.....)))))).))))))))))).))))))))))))))........)))).)))).

###########################################################################################################################

>C18104518.1048.0	is_MIRNA
	VAL:	5.40	MeanVal:	67.915136	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaaugg
            ++-++----++++-++++-------++++++++---++----+++++++++
            ++-++-|||++++-++++----|||++++++++---++---|+++++++++
    REV:    uguugu---uauguuauguaca---auuuuuauuuuauuau-uuuuuuguc
                                      *********************	27:::47	27--47	>>C18104518.Lu0910.pre-miRNA:811.miRNA:4778	aaaagugucuuauacuggaaa
                                       *********************	28:::48	28--48	>>C18104518.Lu0910.pre-miRNA:811.miRNA:4779	aaagugucuuauacuggaaaa
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18104518.Lu0910.pre-miRNA:811.miRNA:4780	uaaaagugucuuauacuggaa
                                        *********************	29:::49	29--49	>>C18104518.Lu0910.pre-miRNA:811.miRNA:4781	aagugucuuauacuggaaaau
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18104518.Lu0910.pre-miRNA:811.miRNA:4782	guaaaagugucuuauacugga
                              *********************	19:::39	19--39	>>C18104518.Lu0910.pre-miRNA:811.miRNA:4783	uuuuagguaaaagugucuuau
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18104518.Lu0910.pre-miRNA:811.miRNA:4784	auuuuuagguaaaagugucuu
>C18104518.1048.1	is_MIRNA
	VAL:	13.76	MeanVal:	173.133376	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaaugg
            ++----++++-++++-------++++++++---++----+++++++++
            ++----++++-++++----|||++++++++---++---|+++++++++
    REV:    uguuguuauguuauguaca---auuuuuauuuuauuau-uuuuuuguc
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C18104518.Lu0910.pre-miRNA:812.miRNA:4785	aaaagugucuuauacuggaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18104518.Lu0910.pre-miRNA:812.miRNA:4786	aaagugucuuauacuggaaaa
                                  *********************	23:::43	23--43	>>C18104518.Lu0910.pre-miRNA:812.miRNA:4787	uaaaagugucuuauacuggaa
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18104518.Lu0910.pre-miRNA:812.miRNA:4788	aagugucuuauacuggaaaau
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C18104518.Lu0910.pre-miRNA:812.miRNA:4789	guaaaagugucuuauacugga
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18104518.Lu0910.pre-miRNA:812.miRNA:4790	uuuuagguaaaagugucuuau
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18104518.Lu0910.pre-miRNA:812.miRNA:4791	uuuagguaaaagugucuuaua
>C18104518.1051.0	is_MIRNA
	VAL:	13.76	MeanVal:	173.133376	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaaugg
            ++----++++-++++-------++++++++---++----+++++++++
            ++----++++-++++----|||++++++++---++---|+++++++++
    REV:    uguuguuauguuauguaca---auuuuuauuuuauuau-uuuuuuguc
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C18104518.Lu0910.pre-miRNA:813.miRNA:4792	aaaagugucuuauacuggaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18104518.Lu0910.pre-miRNA:813.miRNA:4793	aaagugucuuauacuggaaaa
                                  *********************	23:::43	23--43	>>C18104518.Lu0910.pre-miRNA:813.miRNA:4794	uaaaagugucuuauacuggaa
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18104518.Lu0910.pre-miRNA:813.miRNA:4795	aagugucuuauacuggaaaau
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C18104518.Lu0910.pre-miRNA:813.miRNA:4796	guaaaagugucuuauacugga
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18104518.Lu0910.pre-miRNA:813.miRNA:4797	uuuuagguaaaagugucuuau
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18104518.Lu0910.pre-miRNA:813.miRNA:4798	uuuagguaaaagugucuuaua
>C18111004.1248.0	is_MIRNA
	VAL:	1.80	MeanVal:	26.0595521666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuccacaauuauuucggaaugguuaauuu
            +++++----+++++++-++++++++--++++
            +++++----+++++++|++++++++--++++
    REV:    aagagcuacuaauaaa-ccuuaucagcuaaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18111004.Lu0910.pre-miRNA:814.miRNA:4799	caauuauuucggaaugguuaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18111004.Lu0910.pre-miRNA:814.miRNA:4800	acaauuauuucggaaugguua
             *********************	2:::22	2--22	>>C18111004.Lu0910.pre-miRNA:814.miRNA:4801	ucuccacaauuauuucggaau
                    *********************	9:::29	9--29	>>C18111004.Lu0910.pre-miRNA:814.miRNA:4802	aauuauuucggaaugguuaau
               *********************	4:::24	4--24	>>C18111004.Lu0910.pre-miRNA:814.miRNA:4803	uccacaauuauuucggaaugg
                *********************	5:::25	5--25	>>C18111004.Lu0910.pre-miRNA:814.miRNA:4804	ccacaauuauuucggaauggu
>>C18111004.Lu0910.pre-miRNA:814
	uuucuccacaauuauuucggaaugguuaauuuugaaaaaucgacuauuccaaauaaucaucgagaac
	.(((((....(((((((.((((((((..((((....))))..)))))))))))))))....))))).

###########################################################################################################################

>C18112072.174.0	is_MIRNA
	VAL:	40.38	MeanVal:	589.6064	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucugaaaaauaauuuuguucuuauuu-uuaaauu-aggauuugauaaaauuac
            ++++++------++++++----------|++++---|++++++++-+++++--++
            ++++++------++++++-----------++++----++++++++|+++++--++
    REV:    aaagacguauauuuaaaaaauuucucuuuaguugguuucuuagac-guuuuuuug
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18112072.Lu0910.pre-miRNA:815.miRNA:4805	aaaauaauuuuguucuuauuu
                        *********************	13:::33	13--32	>>C18112072.Lu0910.pre-miRNA:815.miRNA:4806	aauuuuguucuuauuu-uuaa
                     *********************	10:::30	10--29	>>C18112072.Lu0910.pre-miRNA:815.miRNA:4807	aauaauuuuguucuuauuu-u
                       *********************	12:::32	12--31	>>C18112072.Lu0910.pre-miRNA:815.miRNA:4808	uaauuuuguucuuauuu-uua
              *********************	3:::23	3--23	>>C18112072.Lu0910.pre-miRNA:815.miRNA:4809	ucugaaaaauaauuuuguucu
             *********************	2:::22	2--22	>>C18112072.Lu0910.pre-miRNA:815.miRNA:4810	uucugaaaaauaauuuuguuc
>>C18112072.Lu0910.pre-miRNA:815
	ucuuggggacgaugaggagcucgucgauuucgucgucgucgucgagcuuggacgccauuaaugacuuccgcgauuucugaaaaauaauuuuguucuuauuuuuaaauuaggauuugauaaaauuacaauuguuuuuuugcagauucuuugguugauuucucuuuaaaaaauuuauaugcagaaaacaacuguucaugauauuagaguuguaauuuuuguuuugaauuuccagaauaaaaguauuauggaauaaaagauuuugcgcauaguugugagaaucuuggagucagucgagacucacguuaauauauaagauagaaaauggua
	.(((((.((((((((.(((.((...)).))).)))))))).))))).......((((((..............((((((......((((((..........((((...((((((((.(((((..((....))..)))))))))))))....))))...........))))))......))))))....(((((....(((((((.......((((((((((((......))))))))))))............((((((((.((((....)))))))))))).(((((......)))))...)))))))....)))))..)))))).

###########################################################################################################################

>C18115240.255.0	is_MIRNA
	VAL:	3.72	MeanVal:	17.6495306666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuacuugcuaguu-guaaguugcuagauacuggaaauaac
            ++++-+++++---|+++++--+++++---++++++++-++
            ++++|+++++----+++++-|+++++---++++++++-++
    REV:    aaug-acggugcccuauucu-uggucgucgaucuuugaug
                           *********************	16:::36	15--35	>>C18115240.Lu0910.pre-miRNA:816.miRNA:4811	uaaguugcuagauacuggaaa
                            *********************	17:::37	16--36	>>C18115240.Lu0910.pre-miRNA:816.miRNA:4812	aaguugcuagauacuggaaau
                          *********************	15:::35	14--34	>>C18115240.Lu0910.pre-miRNA:816.miRNA:4813	guaaguugcuagauacuggaa
>>C18115240.Lu0910.pre-miRNA:816
	uaggaacuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaacauuuccuc
	.(((((.((((((((...(((((((..(((((((....((((.(((((...(((((..(((((...((((((((.((...........)).))))))))...))))).)))))....))))))))).....(((.((((((...)))))))))........)))))))..)))))))......(((((.(((..(((....)))..))))))))....))))))))....))))).

###########################################################################################################################

>C18115240.255.1	is_MIRNA
	VAL:	3.72	MeanVal:	17.6495306666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuacuugcuaguu-guaaguugcuagauacuggaaauaac
            ++++-+++++---|+++++--+++++---++++++++-++
            ++++|+++++----+++++-|+++++---++++++++-++
    REV:    aaug-acggugcccuauucu-uggucgucgaucuuugaug
                           *********************	16:::36	15--35	>>C18115240.Lu0910.pre-miRNA:817.miRNA:4814	uaaguugcuagauacuggaaa
                            *********************	17:::37	16--36	>>C18115240.Lu0910.pre-miRNA:817.miRNA:4815	aaguugcuagauacuggaaau
                          *********************	15:::35	14--34	>>C18115240.Lu0910.pre-miRNA:817.miRNA:4816	guaaguugcuagauacuggaa
>>C18115240.Lu0910.pre-miRNA:817
	uaggaacuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaacauuuccuc
	.(((((.((((((((...(((((((..(((((((....((((.(((((...(((((..(((((...((((((((.((...........)).))))))))...))))).)))))....))))))))).......((((((((...)))))))).........)))))))..)))))))......(((((.(((..(((....)))..))))))))....))))))))....))))).

###########################################################################################################################

>C18115240.261.0	is_MIRNA
	VAL:	3.72	MeanVal:	17.6495306666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuacuugcuaguu-guaaguugcuagauacuggaaauaac
            ++++-+++++---|+++++--+++++---++++++++-++
            ++++|+++++----+++++-|+++++---++++++++-++
    REV:    aaug-acggugcccuauucu-uggucgucgaucuuugaug
                           *********************	16:::36	15--35	>>C18115240.Lu0910.pre-miRNA:818.miRNA:4817	uaaguugcuagauacuggaaa
                            *********************	17:::37	16--36	>>C18115240.Lu0910.pre-miRNA:818.miRNA:4818	aaguugcuagauacuggaaau
                          *********************	15:::35	14--34	>>C18115240.Lu0910.pre-miRNA:818.miRNA:4819	guaaguugcuagauacuggaa
>>C18115240.Lu0910.pre-miRNA:818
	cuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaa
	.((((((((...(((((((..(((((((....((((.(((((...(((((..(((((...((((((((.((...........)).))))))))...))))).)))))....))))))))).....(((.((((((...)))))))))........)))))))..)))))))......(((((.(((..(((....)))..))))))))....)))))))).

###########################################################################################################################

>C18115240.261.1	is_MIRNA
	VAL:	3.72	MeanVal:	17.6495306666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuacuugcuaguu-guaaguugcuagauacuggaaauaac
            ++++-+++++---|+++++--+++++---++++++++-++
            ++++|+++++----+++++-|+++++---++++++++-++
    REV:    aaug-acggugcccuauucu-uggucgucgaucuuugaug
                           *********************	16:::36	15--35	>>C18115240.Lu0910.pre-miRNA:819.miRNA:4820	uaaguugcuagauacuggaaa
                            *********************	17:::37	16--36	>>C18115240.Lu0910.pre-miRNA:819.miRNA:4821	aaguugcuagauacuggaaau
                          *********************	15:::35	14--34	>>C18115240.Lu0910.pre-miRNA:819.miRNA:4822	guaaguugcuagauacuggaa
>>C18115240.Lu0910.pre-miRNA:819
	cuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaa
	.((((((((...(((((((..(((((((....((((.(((((...(((((..(((((...((((((((.((...........)).))))))))...))))).)))))....))))))))).......((((((((...)))))))).........)))))))..)))))))......(((((.(((..(((....)))..))))))))....)))))))).

###########################################################################################################################

>C18118290.942.0	is_MIRNA
	VAL:	9.12	MeanVal:	143.021614666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggaaauuaggaaaaauguaggaggaaauuagaaaaggacc-uaccggugauaguggu---uggccau-cauucgguagccgac
            +++++++-----++++++++-+++--++++-++++++--++--|+++++++++-+++++-|||++++---|++---+++-++-+++
            +++++++----|++++++++-+++--++++-++++++--++---+++++++++-+++++----++++----++---+++|++-+++
    REV:    uuuccuucuag-cuuuuuacuuuuauuuuuuauuuuuaacuuaaguggccauucuugccucuugccgcggcguuuucca-cgucug
             *********************	2:::22	2--22	>>C18118290.Lu0910.pre-miRNA:820.miRNA:4823	aaggaaauuaggaaaaaugua
              *********************	3:::23	3--23	>>C18118290.Lu0910.pre-miRNA:820.miRNA:4824	aggaaauuaggaaaaauguag
                        *********************	13:::33	13--33	>>C18118290.Lu0910.pre-miRNA:820.miRNA:4825	gaaaaauguaggaggaaauua
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18118290.Lu0910.pre-miRNA:820.miRNA:4826	aaauguaggaggaaauuagaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18118290.Lu0910.pre-miRNA:820.miRNA:4827	aauguaggaggaaauuagaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18118290.Lu0910.pre-miRNA:820.miRNA:4828	aaaaauguaggaggaaauuag
>>C18118290.Lu0910.pre-miRNA:820
	cgaaggaaauuaggaaaaauguaggaggaaauuagaaaaggaccuaccggugauagugguuggccaucauucgguagccgacaacaaaaguggucuuauggaaauuacaauuaauuucgaguuuauugguguuaauugugcaugagaaccaacaccagguucugucacguccccuucuaccggaaggcguggcgggccaucgucugcaccuuuugcggcgccguucuccguucuuaccggugaauucaauuuuuauuuuuuauuuucauuuuucgaucuuccuuuu
	.(((((((.....((((((((.(((..((((.((((((..((..(((((((((.(((((.((((...((...(((.((.(((........((((((((((.....((((((((((.((((.....)))).))))))))))))))))).)))......((.(((((((((...(((((.....))))))))))))))))...))).)))))...))....))))....))))).)))))))))...))..)))))).))))..))).))))))))....))))))).

###########################################################################################################################

>C18119164.562.1	is_MIRNA
	VAL:	2.92	MeanVal:	6.41141099999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auaaaugaagaau--ugaacauacaugaaaauggcc
            ++++++++++++-||++-+++-++-+++-++--+++
            ++++++++++++---++|+++-++|+++-++--+++
    REV:    uauuuguuuuuuccugc-ugucug-gcuguuguugg
              *********************	3:::23	3--21	>>C18119164.Lu0910.pre-miRNA:821.miRNA:4829	aaaugaagaau--ugaacaua
             *********************	2:::22	2--20	>>C18119164.Lu0910.pre-miRNA:821.miRNA:4830	uaaaugaagaau--ugaacau
               *********************	4:::24	4--22	>>C18119164.Lu0910.pre-miRNA:821.miRNA:4831	aaugaagaau--ugaacauac
>>C18119164.Lu0910.pre-miRNA:821
	agugagaaccaccaccaaguuacuauaaguaacuuggaacugauaaaugaagaauugaacauacaugaaaauggccauagagacauaacccauucucugaauuagaggugguguuucuuccaacuugguuugaaaaaucaaguucguggggguuguugucggucugucguccuuuuuuguuuaug
	.(((.....)))..(((((((((.....))))))))).....((((((((((((.((.(((.((.(((.((..(((..(((((((....(((.((((((...)))))))))))))))).(((((((((((.....))))))))...))).)))..)).))))).)))))...)))))))))))).

###########################################################################################################################

>C18121316.351.0	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	5.7574095	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauguacca---aaauccguaaaggugcc-acc
            ++++++++-|||+++++++---+++++++|+++
            ++++++++----+++++++---+++++++-+++
    REV:    auauaugggagguuugggcucauccacggaugg
                        *********************	13:::33	10--29	>>C18121316.Lu0910.pre-miRNA:822.miRNA:4832	aaauccguaaaggugcc-acc
                       *********************	12:::32	10--28	>>C18121316.Lu0910.pre-miRNA:822.miRNA:4833	-aaauccguaaaggugcc-ac
>>C18121316.Lu0910.pre-miRNA:822
	gucucaaaucuguguauaugacuugucaaauuuguguaaauccaaucucuuaugagagccaccauagagggaaauauguaccaaaauccguaaaggugccaccauagagguaggcaccuacucggguuuggaggguauauaa
	.((((...((((((....(((....))).................((((....)))).....))))))))))..((((((((.(((((((...((((((((((.....))).)))))))...)))))))....)))))))).

###########################################################################################################################

>C18121316.358.0	is_MIRNA
	VAL:	2.22	MeanVal:	5.185568	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaa-uauguacca---aaauccguaaaggugcc-acc
            ++--++|++++++++-|||+++++++---+++++++|+++
            ++--++-++++++++----+++++++---+++++++-+++
    REV:    ccaauuaauauaugggagguuugggcucauccacggaugg
                               *********************	20:::40	16--35	>>C18121316.Lu0910.pre-miRNA:823.miRNA:4834	aaauccguaaaggugcc-acc
                              *********************	19:::39	16--34	>>C18121316.Lu0910.pre-miRNA:823.miRNA:4835	-aaauccguaaaggugcc-ac
>>C18121316.Lu0910.pre-miRNA:823
	aucuguguauaugacuugucaaauuuguguaaauccaaucucuuaugagagccaccauagagggaaauauguaccaaaauccguaaaggugccaccauagagguaggcaccuacucggguuuggaggguauauaauuaaccg
	.((((((....(((....))).................((((....)))).....))))))((..((((((((((.(((((((...((((((((((.....))).)))))))...)))))))....)))))))).))..)).

###########################################################################################################################

>C18121316.368.0	is_MIRNA
	VAL:	2.22	MeanVal:	5.185568	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaa-uauguacca---aaauccguaaaggugcc-acc
            ++--++|++++++++-|||+++++++---+++++++|+++
            ++--++-++++++++----+++++++---+++++++-+++
    REV:    ccaauuaauauaugggagguuugggcucauccacggaugg
                               *********************	20:::40	16--35	>>C18121316.Lu0910.pre-miRNA:824.miRNA:4836	aaauccguaaaggugcc-acc
                              *********************	19:::39	16--34	>>C18121316.Lu0910.pre-miRNA:824.miRNA:4837	-aaauccguaaaggugcc-ac
>>C18121316.Lu0910.pre-miRNA:824
	augacuugucaaauuuguguaaauccaaucucuuaugagagccaccauagagggaaauauguaccaaaauccguaaaggugccaccauagagguaggcaccuacucggguuuggaggguauauaauuaaccg
	.(((....)))..((((((.........((((....)))).....))))))((..((((((((((.(((((((...((((((((((.....))).)))))))...)))))))....)))))))).))..)).

###########################################################################################################################

>C18121316.380.0	is_MIRNA
	VAL:	2.22	MeanVal:	5.185568	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaa-uauguacca---aaauccguaaaggugcc-acc
            ++--++|++++++++-|||+++++++---+++++++|+++
            ++--++-++++++++----+++++++---+++++++-+++
    REV:    ccaauuaauauaugggagguuugggcucauccacggaugg
                               *********************	20:::40	16--35	>>C18121316.Lu0910.pre-miRNA:825.miRNA:4838	aaauccguaaaggugcc-acc
                              *********************	19:::39	16--34	>>C18121316.Lu0910.pre-miRNA:825.miRNA:4839	-aaauccguaaaggugcc-ac
>>C18121316.Lu0910.pre-miRNA:825
	auuuguguaaauccaaucucuuaugagagccaccauagagggaaauauguaccaaaauccguaaaggugccaccauagagguaggcaccuacucggguuuggaggguauauaauuaaccg
	.((((((.........((((....)))).....))))))((..((((((((((.(((((((...((((((((((.....))).)))))))...)))))))....)))))))).))..)).

###########################################################################################################################

>C18121316.399.0	is_MIRNA
	VAL:	2.22	MeanVal:	5.185568	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaa-uauguacca---aaauccguaaaggugcc-acc
            ++--++|++++++++-|||+++++++---+++++++|+++
            ++--++-++++++++----+++++++---+++++++-+++
    REV:    ccaauuaauauaugggagguuugggcucauccacggaugg
                               *********************	20:::40	16--35	>>C18121316.Lu0910.pre-miRNA:826.miRNA:4840	aaauccguaaaggugcc-acc
                              *********************	19:::39	16--34	>>C18121316.Lu0910.pre-miRNA:826.miRNA:4841	-aaauccguaaaggugcc-ac
>>C18121316.Lu0910.pre-miRNA:826
	cuuaugagagccaccauagagggaaauauguaccaaaauccguaaaggugccaccauagagguaggcaccuacucggguuuggaggguauauaauuaaccg
	.(((((........))))).((..((((((((((.(((((((...((((((((((.....))).)))))))...)))))))....)))))))).))..)).

###########################################################################################################################

>C18124478.1132.0	is_MIRNA
	VAL:	24.00	MeanVal:	451.031133	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuuccccauaucauuguc-uguuauagu
            ++++++++---++++++++--|++--+++++
            ++++++++--|++++++++---++--+++++
    REV:    uagagaggua-auaguaacuauacuuuauua
                    *********************	9:::29	9--28	>>C18124478.Lu0910.pre-miRNA:827.miRNA:4842	ccauaucauuguc-uguuaua
                   *********************	8:::28	8--27	>>C18124478.Lu0910.pre-miRNA:827.miRNA:4843	cccauaucauuguc-uguuau
                     *********************	10:::30	10--29	>>C18124478.Lu0910.pre-miRNA:827.miRNA:4844	cauaucauuguc-uguuauag
                  *********************	7:::27	7--26	>>C18124478.Lu0910.pre-miRNA:827.miRNA:4845	ccccauaucauuguc-uguua
                 *********************	6:::26	6--25	>>C18124478.Lu0910.pre-miRNA:827.miRNA:4846	uccccauaucauuguc-uguu
                      *********************	11:::31	11--30	>>C18124478.Lu0910.pre-miRNA:827.miRNA:4847	auaucauuguc-uguuauagu
>>C18124478.Lu0910.pre-miRNA:827
	aauuuuuccccauaucauugucuguuauaguacauauuauuucauaucaaugauaauggagagaugagcagaccgacagaucauauugcugauuguaaacugcuca
	.((((((((...((((((((..((..(((((....)))))..))...))))))))..))))))))((((((....(((.((((......)))))))...)))))).

###########################################################################################################################

>C18125818.400.0	is_MIRNA
	VAL:	2.82	MeanVal:	15.5497253333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auugacccacgaacaaca---aucguuuuuggagucggaua
            ++++---+++++++++--|||+++++-++++++--++++++
            ++++---+++++++++-----+++++-++++++||++++++
    REV:    uagcgcugugcuuguuuucaaugguauaaaucu--gcuugu
                    *********************	9:::29	9--26	>>C18125818.Lu0910.pre-miRNA:828.miRNA:4848	acgaacaaca---aucguuuu
                     *********************	10:::30	10--27	>>C18125818.Lu0910.pre-miRNA:828.miRNA:4849	cgaacaaca---aucguuuuu
                  *********************	7:::27	7--24	>>C18125818.Lu0910.pre-miRNA:828.miRNA:4850	ccacgaacaaca---aucguu
                   *********************	8:::28	8--25	>>C18125818.Lu0910.pre-miRNA:828.miRNA:4851	cacgaacaaca---aucguuu
                      *********************	11:::31	11--28	>>C18125818.Lu0910.pre-miRNA:828.miRNA:4852	gaacaaca---aucguuuuug
                       *********************	12:::32	12--29	>>C18125818.Lu0910.pre-miRNA:828.miRNA:4853	aacaaca---aucguuuuugg
>>C18125818.Lu0910.pre-miRNA:828
	cauugacccacgaacaacaaucguuuuuggagucggauauuuguuauuguucgucuaaauaugguaacuuuuguucgugucgcgaua
	.((((...(((((((((..(((((.((((((..((((((........)))))))))))).))))).....)))))))))...)))).

###########################################################################################################################

>C18125818.407.0	is_MIRNA
	VAL:	4.23	MeanVal:	19.5110393333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacgaacaaca---aucguuuuuggagucggaua
            +++++++++--|||+++++-++++++--++++++
            +++++++++-----+++++-++++++||++++++
    REV:    gugcuuguuuucaaugguauaaaucu--gcuugu
             *********************	2:::22	2--19	>>C18125818.Lu0910.pre-miRNA:829.miRNA:4854	acgaacaaca---aucguuuu
              *********************	3:::23	3--20	>>C18125818.Lu0910.pre-miRNA:829.miRNA:4855	cgaacaaca---aucguuuuu
                *********************	5:::25	5--22	>>C18125818.Lu0910.pre-miRNA:829.miRNA:4856	aacaaca---aucguuuuugg
                 *********************	6:::26	6--23	>>C18125818.Lu0910.pre-miRNA:829.miRNA:4857	acaaca---aucguuuuugga
               *********************	4:::24	4--21	>>C18125818.Lu0910.pre-miRNA:829.miRNA:4858	gaacaaca---aucguuuuug
>>C18125818.Lu0910.pre-miRNA:829
	ccacgaacaacaaucguuuuuggagucggauauuuguuauuguucgucuaaauaugguaacuuuuguucgugu
	.(((((((((..(((((.((((((..((((((........)))))))))))).))))).....))))))))).

###########################################################################################################################

>C18133462.603.0	is_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	10.5287	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauagucagu-gaac-uagccggugaaaaauaguugguuaacua-gaucu-----cuau-ugggaguuugauuaguucugauuuuggaaucguagguaucuuaagg----gaacuaguuc
            +++++---++++|+++-|++++--++++++---+++++++++-+++|+++++|||||++++|+++++++---++++++++---++--++++++----+++--+++++-||||++++++++++
            +++++---++++-+++--++++--++++++--|+++++++++-+++-+++++-----++++-+++++++---++++++++--|++--++++++--||+++--+++++-----++++++++++
    REV:    cuuugaguguuaucuucaauuguacauuuugu-uuaacuaguagguacuggauuuacgguauguucucguaaugaucaagug-gguuuuuuagga--cgugaaguuuuuggacuugaucaag
                              *********************	19:::39	17--37	>>C18133462.Lu0910.pre-miRNA:830.miRNA:4859	uagccggugaaaaauaguugg
                               *********************	20:::40	18--38	>>C18133462.Lu0910.pre-miRNA:830.miRNA:4860	agccggugaaaaauaguuggu
                                 *********************	22:::42	20--40	>>C18133462.Lu0910.pre-miRNA:830.miRNA:4861	ccggugaaaaauaguugguua
                         *********************	14:::34	13--32	>>C18133462.Lu0910.pre-miRNA:830.miRNA:4862	gaac-uagccggugaaaaaua
                                     *********************	26:::46	24--44	>>C18133462.Lu0910.pre-miRNA:830.miRNA:4863	ugaaaaauaguugguuaacua
                                  *********************	23:::43	21--41	>>C18133462.Lu0910.pre-miRNA:830.miRNA:4864	cggugaaaaauaguugguuaa
>>C18133462.Lu0910.pre-miRNA:830
	auucgucgugaaauagucagugaacuagccggugaaaaauaguugguuaacuagaucucuauugggaguuugauuaguucugauuuuggaaucguagguaucuuaagggaacuaguucugguuuuuugaagugcauauuuaaugggugaacuaguuauugggaguucgcuuaguucugguuuuuggaauuguagguacuuuagguaaacuuguuuuguuuuugaagcugcagagauagcuuaagggaacuaguucagguuuuugaagugcaggauuuuuugggugaacuaguaaugcucuuguauggcauuuaggucauggaugaucaauuuguuuuacauguuaacuucuauugugaguuucgagagugaaaaaucacugacgauggaa
	.(((((((((((((...(((((((.((((..((((((...(((((((((.(((((((((((((((((((...((((((((...((..((((((....(((..(((((.((((((((((......((((((((((..........((((((((..........))))))))(((((((.......)))))))...))))))))))....((((..(((((((((......)))))))))..)))).)))))))))).....)))))..)))..))))))..))..))))))))...))))))).)))).....))))).))).)))))))))..))))))..))))..))).))))...)))))...(((((....))))).)))))))).

###########################################################################################################################

>C18133462.620.0	is_MIRNA
	VAL:	1.18	MeanVal:	8.264089	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagccggugaaaaauaguugguuaacua-gaucu-----cuau-ugggaguuugauuaguucugauuuuggaaucguagguaucuuaagg----gaacuaguuc
            ++++--++++++---+++++++++-+++|+++++|||||++++|+++++++---++++++++---++--++++++----+++--+++++-||||++++++++++
            ++++--++++++--|+++++++++-+++-+++++-----++++-+++++++---++++++++--|++--++++++--||+++--+++++-----++++++++++
    REV:    auuguacauuuugu-uuaacuaguagguacuggauuuacgguauguucucguaaugaucaagug-gguuuuuuagga--cgugaaguuuuuggacuugaucaag
             *********************	2:::22	2--22	>>C18133462.Lu0910.pre-miRNA:831.miRNA:4865	agccggugaaaaauaguuggu
               *********************	4:::24	4--24	>>C18133462.Lu0910.pre-miRNA:831.miRNA:4866	ccggugaaaaauaguugguua
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18133462.Lu0910.pre-miRNA:831.miRNA:4867	ugaaaaauaguugguuaacua
                *********************	5:::25	5--25	>>C18133462.Lu0910.pre-miRNA:831.miRNA:4868	cggugaaaaauaguugguuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18133462.Lu0910.pre-miRNA:831.miRNA:4869	ggugaaaaauaguugguuaac
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18133462.Lu0910.pre-miRNA:831.miRNA:4870	gugaaaaauaguugguuaacu
>>C18133462.Lu0910.pre-miRNA:831
	cagugaacuagccggugaaaaauaguugguuaacuagaucucuauugggaguuugauuaguucugauuuuggaaucguagguaucuuaagggaacuaguucugguuuuuugaagugcauauuuaaugggugaacuaguuauugggaguucgcuuaguucugguuuuuggaauuguagguacuuuagguaaacuuguuuuguuuuugaagcugcagagauagcuuaagggaacuaguucagguuuuugaagugcaggauuuuuugggugaacuaguaaugcucuuguauggcauuuaggucauggaugaucaauuuguuuuacauguuaacuucuauugugaguuucgagagugaaaaaucacugacgauggaaagcacuc
	.((((...((((..((((((...(((((((((.(((((((((((((((((((...((((((((...((..((((((....(((..(((((.((((((((((......((((((((((..........((((((((..........))))))))(((((((.......)))))))...))))))))))....((((..(((((((((......)))))))))..)))).)))))))))).....)))))..)))..))))))..))..))))))))...))))))).)))).....))))).))).)))))))))..))))))..))))..(((((((((.(((((((....)))).....))).)))))))))..)))).

###########################################################################################################################

>C18133462.627.0	is_MIRNA
	VAL:	1.18	MeanVal:	8.264089	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagccggugaaaaauaguugguuaacua-gaucu-----cuau-ugggaguuugauuaguucugauuuuggaaucguagguaucuuaagg----gaacuaguuc
            ++++--++++++---+++++++++-+++|+++++|||||++++|+++++++---++++++++---++--++++++----+++--+++++-||||++++++++++
            ++++--++++++--|+++++++++-+++-+++++-----++++-+++++++---++++++++--|++--++++++--||+++--+++++-----++++++++++
    REV:    auuguacauuuugu-uuaacuaguagguacuggauuuacgguauguucucguaaugaucaagug-gguuuuuuagga--cgugaaguuuuuggacuugaucaag
             *********************	2:::22	2--22	>>C18133462.Lu0910.pre-miRNA:832.miRNA:4871	agccggugaaaaauaguuggu
               *********************	4:::24	4--24	>>C18133462.Lu0910.pre-miRNA:832.miRNA:4872	ccggugaaaaauaguugguua
                   *********************	8:::28	8--28	>>C18133462.Lu0910.pre-miRNA:832.miRNA:4873	ugaaaaauaguugguuaacua
                *********************	5:::25	5--25	>>C18133462.Lu0910.pre-miRNA:832.miRNA:4874	cggugaaaaauaguugguuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18133462.Lu0910.pre-miRNA:832.miRNA:4875	ggugaaaaauaguugguuaac
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18133462.Lu0910.pre-miRNA:832.miRNA:4876	gugaaaaauaguugguuaacu
>>C18133462.Lu0910.pre-miRNA:832
	cuagccggugaaaaauaguugguuaacuagaucucuauugggaguuugauuaguucugauuuuggaaucguagguaucuuaagggaacuaguucugguuuuuugaagugcauauuuaaugggugaacuaguuauugggaguucgcuuaguucugguuuuuggaauuguagguacuuuagguaaacuuguuuuguuuuugaagcugcagagauagcuuaagggaacuaguucagguuuuugaagugcaggauuuuuugggugaacuaguaaugcucuuguauggcauuuaggucauggaugaucaauuuguuuuacauguuaacuucuauugugaguuucgagagugaaaaaucacugacgauggaaa
	.((((..((((((...(((((((((.(((((((((((((((((((...((((((((...((..((((((....(((..(((((.((((((((((......((((((((((..........((((((((..........))))))))(((((((.......)))))))...))))))))))....((((..(((((((((......)))))))))..)))).)))))))))).....)))))..)))..))))))..))..))))))))...))))))).)))).....))))).))).)))))))))..))))))..))))..(((((((((.(((((((....)))).....))).))))))))).

###########################################################################################################################

>C18134350.181.0	is_MIRNA
	VAL:	4.05	MeanVal:	59.0068875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaacuauucuugggggauuu-ugguuggagggaaucagaaaugauuggcuguuagaauaguuc
            ++++++++-+++--++----|++--+++++++---++++++++++++++++-+++---+++++
            ++++++++|+++-|++-----++--+++++++|||++++++++++++++++-+++---+++++
    REV:    cuugauga-agca-ucgguuuauugacuuccu---guuuuuauuaaccgacuaucauuuuaag
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>C18134350.Lu0910.pre-miRNA:833.miRNA:4877	aaaugauuggcuguuagaaua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>C18134350.Lu0910.pre-miRNA:833.miRNA:4878	agaaaugauuggcuguuagaa
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>C18134350.Lu0910.pre-miRNA:833.miRNA:4879	aaugauuggcuguuagaauag
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>C18134350.Lu0910.pre-miRNA:833.miRNA:4880	gaaaugauuggcuguuagaau
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>C18134350.Lu0910.pre-miRNA:833.miRNA:4881	augauuggcuguuagaauagu
                                               *********************	36:::56	35--55	>>C18134350.Lu0910.pre-miRNA:833.miRNA:4882	cagaaaugauuggcuguuaga
>>C18134350.Lu0910.pre-miRNA:833
	gcaaguuuuggaacuauucuugggggauuuugguuggagggaaucagaaaugauuggcuguuagaauaguucgccggagaauuuuacuaucagccaauuauuuuuguccuucaguuauuuggcuacgaaguaguucauuucgguaggggguguuuggauagauugauuucauaauuuguauuugguauuuacauuucuucaucugguuagaaaauagcuuucuugcauuuggauuugaauguaauguacauauuugugguuguauuucuuauuuccuuuuaaaaguacuuacuucaaguucac
	(((((.....((((((((.(((..((....((..(((((((...((((((((((((((((.(((...(((((......)))))...))).)))))))))))))))))))))))..)).....)).))))))))))).....((((((..((((.....(((((.((((....))))...)))))......))))..))).))).(((((.....)))))..)))))...((((((((((.((((.((((........((..(((.....)))..))........)))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>C18134350.191.0	is_MIRNA
	VAL:	4.05	MeanVal:	59.0068875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaacuauucuugggggauuu-ugguuggagggaaucagaaaugauuggcuguuagaauaguuc
            ++++++++-+++--++----|++--+++++++---++++++++++++++++-+++---+++++
            ++++++++|+++-|++-----++--+++++++|||++++++++++++++++-+++---+++++
    REV:    cuugauga-agca-ucgguuuauugacuuccu---guuuuuauuaaccgacuaucauuuuaag
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>C18134350.Lu0910.pre-miRNA:834.miRNA:4883	aaaugauuggcuguuagaaua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>C18134350.Lu0910.pre-miRNA:834.miRNA:4884	agaaaugauuggcuguuagaa
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>C18134350.Lu0910.pre-miRNA:834.miRNA:4885	aaugauuggcuguuagaauag
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>C18134350.Lu0910.pre-miRNA:834.miRNA:4886	gaaaugauuggcuguuagaau
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>C18134350.Lu0910.pre-miRNA:834.miRNA:4887	augauuggcuguuagaauagu
                                               *********************	36:::56	35--55	>>C18134350.Lu0910.pre-miRNA:834.miRNA:4888	cagaaaugauuggcuguuaga
>>C18134350.Lu0910.pre-miRNA:834
	gaacuauucuugggggauuuugguuggagggaaucagaaaugauuggcuguuagaauaguucgccggagaauuuuacuaucagccaauuauuuuuguccuucaguuauuuggcuacgaaguaguucauuucgguaggggguguuuggauagauugauuucauaauuuguauuugguauuuacauuucuucaucugguuagaaaauagcuuucuugcauuuggauuugaauguaauguacauauuugugguuguauuucuuauuuccuuuuaaaaguacuuacuucaaguucacaauugaaaa
	((((((((.(((..((....((..(((((((...((((((((((((((((.(((...(((((......)))))...))).)))))))))))))))))))))))..)).....)).))))))))))).(((((((.((..((((.....(((((.((((....))))...)))))......))))..)).......((.(((((.....))))).))...((((((((((.((((.((((........((..(((.....)))..))........))))))))))))))))))..))))))).

###########################################################################################################################

>C18139508.1029.0	is_MIRNA
	VAL:	1.48	MeanVal:	9.95367	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggagauagaccauuagcuaa-ucgaag-----agcuagauugcca-cacugguggaucauacagggg-ggaggaa
            +++++++--+++++++++++--|+++++-|||||+++-+++--++--|++-++++++-----+++++++|++++-++
            +++++++--+++++++++++---+++++------+++|+++||++---++|++++++----|+++++++-++++-++
    REV:    auccuuucauugguaguugacgaaguuuaaguuaucg-ucu--cgaaagu-accacugaac-ugucuccaccucguu
                                                                 *********************	54:::74	47--66	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4889	guggaucauacagggg-ggag
                                                                *********************	53:::73	46--65	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4890	gguggaucauacagggg-gga
                                                                    *********************	57:::77	50--69	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4891	gaucauacagggg-ggaggaa
                                                               *********************	52:::72	45--64	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4892	ugguggaucauacagggg-gg
                                                         *********************	46:::66	40--59	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4893	ca-cacugguggaucauacag
                                                        *********************	45:::65	39--58	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4894	cca-cacugguggaucauaca
>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:835
	uuagccauuggguugugggagauagaccauuagcuaaucgaagagcuagauugccacacugguggaucauacaggggggaggaagaaauucauugccuacuuggaaguguggggaugaagaaauuaaacuaugaggagacuccauugcuccaccucugucaagucaccaugaaagcucugcuauugaauuugaagcaguugaugguuacuuuccuau
	.(((((....)))))(((((((..(((((((((((..(((((.(((.(((..((..((.((((((.....(((((((((((.((....((((((.(((((........))))))))))).............(((....)))..)).)))).)))))))....))))))))...))))))))......)))))...)))))))))))..))))))).

###########################################################################################################################

>C18139508.1029.1	is_MIRNA
	VAL:	1.48	MeanVal:	9.95367	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggagauagaccauuagcuaa-ucgaag-----agcuagauugcca-cacugguggaucauacagggg-ggaggaa
            +++++++--+++++++++++--|+++++-|||||+++-+++--++--|++-++++++-----+++++++|++++-++
            +++++++--+++++++++++---+++++------+++|+++||++---++|++++++----|+++++++-++++-++
    REV:    auccuuucauugguaguugacgaaguuuaaguuaucg-ucu--cgaaagu-accacugaac-ugucuccaccucguu
                                                                 *********************	54:::74	47--66	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4895	guggaucauacagggg-ggag
                                                                *********************	53:::73	46--65	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4896	gguggaucauacagggg-gga
                                                                    *********************	57:::77	50--69	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4897	gaucauacagggg-ggaggaa
                                                               *********************	52:::72	45--64	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4898	ugguggaucauacagggg-gg
                                                         *********************	46:::66	40--59	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4899	ca-cacugguggaucauacag
                                                        *********************	45:::65	39--58	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4900	cca-cacugguggaucauaca
>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:836
	uuagccauuggguugugggagauagaccauuagcuaaucgaagagcuagauugccacacugguggaucauacaggggggaggaagaaauucauugccuacuuggaaguguggggaugaagaaauuaaacuaugaggagacuccauugcuccaccucugucaagucaccaugaaagcucugcuauugaauuugaagcaguugaugguuacuuuccuau
	.(((((....)))))(((((((..(((((((((((..(((((.(((.(((..((..((.((((((.....(((((((((((.((....((((((.((((((....)))).)).)))))).............(((....)))..)).)))).)))))))....))))))))...))))))))......)))))...)))))))))))..))))))).

###########################################################################################################################

>C18139508.1039.0	is_MIRNA
	VAL:	1.57	MeanVal:	10.7027378333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guu-gugggagauagaccauuagcuaa-ucgaag-----agcuagauugcca-cacugguggaucauacagggg-ggaggaa
            +++|++++++++--+++++++++++--|+++++-|||||+++-+++--++--|++-++++++-----+++++++|++++-++
            +++-++++++++--+++++++++++---+++++------+++|+++||++---++|++++++----|+++++++-++++-++
    REV:    uaauuauccuuucauugguaguugacgaaguuuaaguuaucg-ucu--cgaaagu-accacugaac-ugucuccaccucguu
                                                                      *********************	59:::79	51--70	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:837.miRNA:4901	guggaucauacagggg-ggag
                                                                     *********************	58:::78	50--69	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:837.miRNA:4902	gguggaucauacagggg-gga
                 *********************	6:::26	5--25	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:837.miRNA:4903	ugggagauagaccauuagcua
                                                                         *********************	62:::82	54--73	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:837.miRNA:4904	gaucauacagggg-ggaggaa
                                                                    *********************	57:::77	49--68	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:837.miRNA:4905	ugguggaucauacagggg-gg
                                                              *********************	51:::71	44--63	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:837.miRNA:4906	ca-cacugguggaucauacag
>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:837
	gguugugggagauagaccauuagcuaaucgaagagcuagauugccacacugguggaucauacaggggggaggaagaaauucauugccuacuuggaaguguggggaugaagaaauuaaacuaugaggagacuccauugcuccaccucugucaagucaccaugaaagcucugcuauugaauuugaagcaguugaugguuacuuuccuauuaaug
	.(((((((((((..(((((((((((..(((((.(((.(((..((..((.((((((.....(((((((((((.((....((((((.(((((........))))))))))).............(((....)))..)).)))).)))))))....))))))))...))))))))......)))))...)))))))))))..)))))))).))).

###########################################################################################################################

>C18139508.1039.1	is_MIRNA
	VAL:	1.57	MeanVal:	10.7027378333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guu-gugggagauagaccauuagcuaa-ucgaag-----agcuagauugcca-cacugguggaucauacagggg-ggaggaa
            +++|++++++++--+++++++++++--|+++++-|||||+++-+++--++--|++-++++++-----+++++++|++++-++
            +++-++++++++--+++++++++++---+++++------+++|+++||++---++|++++++----|+++++++-++++-++
    REV:    uaauuauccuuucauugguaguugacgaaguuuaaguuaucg-ucu--cgaaagu-accacugaac-ugucuccaccucguu
                                                                      *********************	59:::79	51--70	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:838.miRNA:4907	guggaucauacagggg-ggag
                                                                     *********************	58:::78	50--69	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:838.miRNA:4908	gguggaucauacagggg-gga
                 *********************	6:::26	5--25	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:838.miRNA:4909	ugggagauagaccauuagcua
                                                                         *********************	62:::82	54--73	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:838.miRNA:4910	gaucauacagggg-ggaggaa
                                                                    *********************	57:::77	49--68	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:838.miRNA:4911	ugguggaucauacagggg-gg
                                                              *********************	51:::71	44--63	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:838.miRNA:4912	ca-cacugguggaucauacag
>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:838
	gguugugggagauagaccauuagcuaaucgaagagcuagauugccacacugguggaucauacaggggggaggaagaaauucauugccuacuuggaaguguggggaugaagaaauuaaacuaugaggagacuccauugcuccaccucugucaagucaccaugaaagcucugcuauugaauuugaagcaguugaugguuacuuuccuauuaaug
	.(((((((((((..(((((((((((..(((((.(((.(((..((..((.((((((.....(((((((((((.((....((((((.((((((....)))).)).)))))).............(((....)))..)).)))).)))))))....))))))))...))))))))......)))))...)))))))))))..)))))))).))).

###########################################################################################################################

>C18139508.1042.0	is_MIRNA
	VAL:	1.58	MeanVal:	10.7791031666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugggagauagaccauuagcuaa-ucgaag-----agcuagauugcca-cacugguggaucauacagggg-ggaggaa
            ++++++++--+++++++++++--|+++++-|||||+++-+++--++--|++-++++++-----+++++++|++++-++
            ++++++++--+++++++++++---+++++------+++|+++||++---++|++++++----|+++++++-++++-++
    REV:    uauccuuucauugguaguugacgaaguuuaaguuaucg-ucu--cgaaagu-accacugaac-ugucuccaccucguu
                                                                  *********************	55:::75	48--67	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:839.miRNA:4913	guggaucauacagggg-ggag
                                                                 *********************	54:::74	47--66	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:839.miRNA:4914	gguggaucauacagggg-gga
             *********************	2:::22	2--22	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:839.miRNA:4915	ugggagauagaccauuagcua
                                                                     *********************	58:::78	51--70	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:839.miRNA:4916	gaucauacagggg-ggaggaa
                                                                *********************	53:::73	46--65	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:839.miRNA:4917	ugguggaucauacagggg-gg
                                                          *********************	47:::67	41--60	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:839.miRNA:4918	ca-cacugguggaucauacag
>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:839
	ugugggagauagaccauuagcuaaucgaagagcuagauugccacacugguggaucauacaggggggaggaagaaauucauugccuacuuggaaguguggggaugaagaaauuaaacuaugaggagacuccauugcuccaccucugucaagucaccaugaaagcucugcuauugaauuugaagcaguugaugguuacuuuccuauu
	.((((((((..(((((((((((..(((((.(((.(((..((..((.((((((.....(((((((((((.((....((((((.(((((........))))))))))).............(((....)))..)).)))).)))))))....))))))))...))))))))......)))))...)))))))))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>C18139508.1042.1	is_MIRNA
	VAL:	1.58	MeanVal:	10.7791031666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugggagauagaccauuagcuaa-ucgaag-----agcuagauugcca-cacugguggaucauacagggg-ggaggaa
            ++++++++--+++++++++++--|+++++-|||||+++-+++--++--|++-++++++-----+++++++|++++-++
            ++++++++--+++++++++++---+++++------+++|+++||++---++|++++++----|+++++++-++++-++
    REV:    uauccuuucauugguaguugacgaaguuuaaguuaucg-ucu--cgaaagu-accacugaac-ugucuccaccucguu
                                                                  *********************	55:::75	48--67	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:840.miRNA:4919	guggaucauacagggg-ggag
                                                                 *********************	54:::74	47--66	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:840.miRNA:4920	gguggaucauacagggg-gga
             *********************	2:::22	2--22	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:840.miRNA:4921	ugggagauagaccauuagcua
                                                                     *********************	58:::78	51--70	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:840.miRNA:4922	gaucauacagggg-ggaggaa
                                                                *********************	53:::73	46--65	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:840.miRNA:4923	ugguggaucauacagggg-gg
                                                          *********************	47:::67	41--60	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:840.miRNA:4924	ca-cacugguggaucauacag
>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:840
	ugugggagauagaccauuagcuaaucgaagagcuagauugccacacugguggaucauacaggggggaggaagaaauucauugccuacuuggaaguguggggaugaagaaauuaaacuaugaggagacuccauugcuccaccucugucaagucaccaugaaagcucugcuauugaauuugaagcaguugaugguuacuuuccuauu
	.((((((((..(((((((((((..(((((.(((.(((..((..((.((((((.....(((((((((((.((....((((((.((((((....)))).)).)))))).............(((....)))..)).)))).)))))))....))))))))...))))))))......)))))...)))))))))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>C18139508.1052.0	is_MIRNA
	VAL:	1.55	MeanVal:	10.414002	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaccauuagcuaa-ucgaag-----agcuagauugcca-cacugguggaucauacagggg-ggaggaa
            +++++++++++--|+++++-|||||+++-+++--++--|++-++++++-----+++++++|++++-++
            +++++++++++---+++++------+++|+++||++---++|++++++----|+++++++-++++-++
    REV:    uugguaguugacgaaguuuaaguuaucg-ucu--cgaaagu-accacugaac-ugucuccaccucguu
                                                        *********************	45:::65	38--57	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:841.miRNA:4925	guggaucauacagggg-ggag
                                                       *********************	44:::64	37--56	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:841.miRNA:4926	gguggaucauacagggg-gga
                                                           *********************	48:::68	41--60	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:841.miRNA:4927	gaucauacagggg-ggaggaa
                                                      *********************	43:::63	36--55	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:841.miRNA:4928	ugguggaucauacagggg-gg
                                                *********************	37:::57	31--50	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:841.miRNA:4929	ca-cacugguggaucauacag
                                               *********************	36:::56	30--49	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:841.miRNA:4930	cca-cacugguggaucauaca
>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:841
	agaccauuagcuaaucgaagagcuagauugccacacugguggaucauacaggggggaggaagaaauucauugccuacuuggaaguguggggaugaagaaauuaaacuaugaggagacuccauugcuccaccucugucaagucaccaugaaagcucugcuauugaauuugaagcaguugaugguua
	.(((((((((((..(((((.(((.(((..((..((.((((((.....(((((((((((.((....((((((.(((((........))))))))))).............(((....)))..)).)))).)))))))....))))))))...))))))))......)))))...))))))))))).

###########################################################################################################################

>C18139508.1052.1	is_MIRNA
	VAL:	1.55	MeanVal:	10.414002	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaccauuagcuaa-ucgaag-----agcuagauugcca-cacugguggaucauacagggg-ggaggaa
            +++++++++++--|+++++-|||||+++-+++--++--|++-++++++-----+++++++|++++-++
            +++++++++++---+++++------+++|+++||++---++|++++++----|+++++++-++++-++
    REV:    uugguaguugacgaaguuuaaguuaucg-ucu--cgaaagu-accacugaac-ugucuccaccucguu
                                                        *********************	45:::65	38--57	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:842.miRNA:4931	guggaucauacagggg-ggag
                                                       *********************	44:::64	37--56	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:842.miRNA:4932	gguggaucauacagggg-gga
                                                           *********************	48:::68	41--60	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:842.miRNA:4933	gaucauacagggg-ggaggaa
                                                      *********************	43:::63	36--55	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:842.miRNA:4934	ugguggaucauacagggg-gg
                                                *********************	37:::57	31--50	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:842.miRNA:4935	ca-cacugguggaucauacag
                                               *********************	36:::56	30--49	>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:842.miRNA:4936	cca-cacugguggaucauaca
>>C18139508.Lu0910.pre-miRNA:842
	agaccauuagcuaaucgaagagcuagauugccacacugguggaucauacaggggggaggaagaaauucauugccuacuuggaaguguggggaugaagaaauuaaacuaugaggagacuccauugcuccaccucugucaagucaccaugaaagcucugcuauugaauuugaagcaguugaugguua
	.(((((((((((..(((((.(((.(((..((..((.((((((.....(((((((((((.((....((((((.((((((....)))).)).)))))).............(((....)))..)).)))).)))))))....))))))))...))))))))......)))))...))))))))))).

###########################################################################################################################

>C18146888.1715.0	is_MIRNA
	VAL:	6.26	MeanVal:	19.2648256666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuacacgagccgaacau----cgagcugcuug-cgaguuguuuggcuuauguaa
            +++++-+++++++-++-||||+++++-+++++|++---+++++++++--+++++
            +++++-+++++++-++-----+++++-+++++-++---+++++++++--+++++
    REV:    aauguacucggcucguuaagcguucguugagcuguaauacaaaccgagcacauu
                                             *********************	34:::54	29--49	>>C18146888.Lu0910.pre-miRNA:843.miRNA:4937	cgaguuguuuggcuuauguaa
                                            *********************	33:::53	29--48	>>C18146888.Lu0910.pre-miRNA:843.miRNA:4938	-cgaguuguuuggcuuaugua
>>C18146888.Lu0910.pre-miRNA:843
	augggguugggcauuaccuggcuuaaacgagauuuacacgagccgaacaucgagcugcuugcgaguuguuuggcuuauguaacaacccuaaauucugguaacuuacuaauguaauuucaaauugagauuugaaacacgcuuuacacgagccaaacauaaugucgaguugcuugcgaauugcucggcucauguaaccacccuaauuauguuaaaucacuaaucugacuucaaauucacauuugaaauacuuuauugugaauua
	.(((((((((((........)))))........(((((.(((((((.((.(((((.(((((((...(((((((((..(((((.............(((((...)))))......((((((((....))))))))......)))))..)))))))))...)).))))).))))).....)).))))))).)))))..))))))............................((((((((..((((....)))).)))))))).

###########################################################################################################################

>C18146888.1747.0	is_MIRNA
	VAL:	6.26	MeanVal:	19.2648256666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuacacgagccgaacau----cgagcugcuug-cgaguuguuuggcuuauguaa
            +++++-+++++++-++-||||+++++-+++++|++---+++++++++--+++++
            +++++-+++++++-++-----+++++-+++++-++---+++++++++--+++++
    REV:    aauguacucggcucguuaagcguucguugagcuguaauacaaaccgagcacauu
                                             *********************	34:::54	29--49	>>C18146888.Lu0910.pre-miRNA:844.miRNA:4939	cgaguuguuuggcuuauguaa
                                            *********************	33:::53	29--48	>>C18146888.Lu0910.pre-miRNA:844.miRNA:4940	-cgaguuguuuggcuuaugua
>>C18146888.Lu0910.pre-miRNA:844
	uuuacacgagccgaacaucgagcugcuugcgaguuguuuggcuuauguaacaacccuaaauucugguaacuuacuaauguaauuucaaauugagauuugaaacacgcuuuacacgagccaaacauaaugucgaguugcuugcgaauugcucggcucauguaaccacccuaauuauguuaaaucacuaaucugacuucaaauucacauuugaaauacuuuauugugaauua
	.(((((.(((((((.((.(((((.(((((((...(((((((((..(((((.............(((((...)))))......((((((((....))))))))......)))))..)))))))))...)).))))).))))).....)).))))))).)))))....................................((((((((..((((....)))).)))))))).

###########################################################################################################################

>C18148108.752.0	is_MIRNA
	VAL:	0.92	MeanVal:	23.939003	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauau
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    aguuguuuguuuaaacucauucaaaacuaucccucgauauaccuuaugcugggauuguagacgauccauaguaaacaacgugaaauggagugacaugguacaacccacacugccacaaauaucauaaagguaacgccuaggaucguugaaguaaaaauauauauauauauuuacuucaacgaucuuggggauuuuuuaguauguuaua
                                                                                                                                                                   *********************	152:::172	152--172	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4941	auuuuuauauauauauauaaa
                                                                                                                                                                    *********************	153:::173	153--173	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4942	uuuuuauauauauauauaaau
                                                                                                                                                                       *********************	156:::176	156--176	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4943	uuauauauauauauaaaugaa
                                                                                                                                                                      *********************	155:::175	155--175	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4944	uuuauauauauauauaaauga
                                                                                                                                                                     *********************	154:::174	154--174	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4945	uuuuauauauauauauaaaug
                                                                                                                                                                        *********************	157:::177	157--177	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4946	uauauauauauauaaaugaag
>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845
	aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga
	.((((.((((((....(((.........))).)))))).))))........((((((....))).)))...........((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((....))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>C18148108.767.0	is_MIRNA
	VAL:	0.92	MeanVal:	23.939003	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauau
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    aguuguuuguuuaaacucauucaaaacuaucccucgauauaccuuaugcugggauuguagacgauccauaguaaacaacgugaaauggagugacaugguacaacccacacugccacaaauaucauaaagguaacgccuaggaucguugaaguaaaaauauauauauauauuuacuucaacgaucuuggggauuuuuuaguauguuaua
                                                                                                                                                                   *********************	152:::172	152--172	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4947	auuuuuauauauauauauaaa
                                                                                                                                                                    *********************	153:::173	153--173	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4948	uuuuuauauauauauauaaau
                                                                                                                                                                       *********************	156:::176	156--176	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4949	uuauauauauauauaaaugaa
                                                                                                                                                                      *********************	155:::175	155--175	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4950	uuuauauauauauauaaauga
                                                                                                                                                                     *********************	154:::174	154--174	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4951	uuuuauauauauauauaaaug
                                                                                                                                                                        *********************	157:::177	157--177	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4952	uauauauauauauaaaugaag
>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846
	cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga
	.((((.........((....((((....))))...))..(((....)))..)))).........((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((....))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>C18148108.780.0	is_MIRNA
	VAL:	0.92	MeanVal:	23.939003	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauau
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    aguuguuuguuuaaacucauucaaaacuaucccucgauauaccuuaugcugggauuguagacgauccauaguaaacaacgugaaauggagugacaugguacaacccacacugccacaaauaucauaaagguaacgccuaggaucguugaaguaaaaauauauauauauauuuacuucaacgaucuuggggauuuuuuaguauguuaua
                                                                                                                                                                   *********************	152:::172	152--172	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4953	auuuuuauauauauauauaaa
                                                                                                                                                                    *********************	153:::173	153--173	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4954	uuuuuauauauauauauaaau
                                                                                                                                                                       *********************	156:::176	156--176	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4955	uuauauauauauauaaaugaa
                                                                                                                                                                      *********************	155:::175	155--175	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4956	uuuauauauauauauaaauga
                                                                                                                                                                     *********************	154:::174	154--174	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4957	uuuuauauauauauauaaaug
                                                                                                                                                                        *********************	157:::177	157--177	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4958	uauauauauauauaaaugaag
>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847
	agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga
	.((....((((....))))...))..(((....)))...............((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((....))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>C18148108.780.1	is_MIRNA
	VAL:	0.92	MeanVal:	23.939003	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauau
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    aguuguuuguuuaaacucauucaaaacuaucccucgauauaccuuaugcugggauuguagacgauccauaguaaacaacgugaaauggagugacaugguacaacccacacugccacaaauaucauaaagguaacgccuaggaucguugaaguaaaaauauauauauauauuuacuucaacgaucuuggggauuuuuuaguauguuaua
                                                                                                                                                                   *********************	152:::172	152--172	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4959	auuuuuauauauauauauaaa
                                                                                                                                                                    *********************	153:::173	153--173	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4960	uuuuuauauauauauauaaau
                                                                                                                                                                       *********************	156:::176	156--176	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4961	uuauauauauauauaaaugaa
                                                                                                                                                                      *********************	155:::175	155--175	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4962	uuuauauauauauauaaauga
                                                                                                                                                                     *********************	154:::174	154--174	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4963	uuuuauauauauauauaaaug
                                                                                                                                                                        *********************	157:::177	157--177	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4964	uauauauauauauaaaugaag
>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848
	agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga
	.((....((((....))))...))...........................((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((....))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>C18148108.786.0	is_MIRNA
	VAL:	0.92	MeanVal:	23.939003	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauau
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    aguuguuuguuuaaacucauucaaaacuaucccucgauauaccuuaugcugggauuguagacgauccauaguaaacaacgugaaauggagugacaugguacaacccacacugccacaaauaucauaaagguaacgccuaggaucguugaaguaaaaauauauauauauauuuacuucaacgaucuuggggauuuuuuaguauguuaua
                                                                                                                                                                   *********************	152:::172	152--172	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4965	auuuuuauauauauauauaaa
                                                                                                                                                                    *********************	153:::173	153--173	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4966	uuuuuauauauauauauaaau
                                                                                                                                                                       *********************	156:::176	156--176	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4967	uuauauauauauauaaaugaa
                                                                                                                                                                      *********************	155:::175	155--175	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4968	uuuauauauauauauaaauga
                                                                                                                                                                     *********************	154:::174	154--174	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4969	uuuuauauauauauauaaaug
                                                                                                                                                                        *********************	157:::177	157--177	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4970	uauauauauauauaaaugaag
>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849
	uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga
	.((((....))))....((((((....))).)))...........((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((....))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>C18148108.802.0	is_MIRNA
	VAL:	0.92	MeanVal:	23.939003	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauau
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    aguuguuuguuuaaacucauucaaaacuaucccucgauauaccuuaugcugggauuguagacgauccauaguaaacaacgugaaauggagugacaugguacaacccacacugccacaaauaucauaaagguaacgccuaggaucguugaaguaaaaauauauauauauauuuacuucaacgaucuuggggauuuuuuaguauguuaua
                                                                                                                                                                   *********************	152:::172	152--172	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4971	auuuuuauauauauauauaaa
                                                                                                                                                                    *********************	153:::173	153--173	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4972	uuuuuauauauauauauaaau
                                                                                                                                                                       *********************	156:::176	156--176	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4973	uuauauauauauauaaaugaa
                                                                                                                                                                      *********************	155:::175	155--175	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4974	uuuauauauauauauaaauga
                                                                                                                                                                     *********************	154:::174	154--174	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4975	uuuuauauauauauauaaaug
                                                                                                                                                                        *********************	157:::177	157--177	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4976	uauauauauauauaaaugaag
>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850
	gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga
	.((((((....))).)))...........((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((....))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>C18148108.830.0	is_MIRNA
	VAL:	0.92	MeanVal:	23.939003	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauau
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    aguuguuuguuuaaacucauucaaaacuaucccucgauauaccuuaugcugggauuguagacgauccauaguaaacaacgugaaauggagugacaugguacaacccacacugccacaaauaucauaaagguaacgccuaggaucguugaaguaaaaauauauauauauauuuacuucaacgaucuuggggauuuuuuaguauguuaua
                                                                                                                                                                   *********************	152:::172	152--172	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4977	auuuuuauauauauauauaaa
                                                                                                                                                                    *********************	153:::173	153--173	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4978	uuuuuauauauauauauaaau
                                                                                                                                                                       *********************	156:::176	156--176	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4979	uuauauauauauauaaaugaa
                                                                                                                                                                      *********************	155:::175	155--175	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4980	uuuauauauauauauaaauga
                                                                                                                                                                     *********************	154:::174	154--174	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4981	uuuuauauauauauauaaaug
                                                                                                                                                                        *********************	157:::177	157--177	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4982	uauauauauauauaaaugaag
>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851
	cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga
	.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((....))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>C18148108.885.0	is_MIRNA
	VAL:	0.91	MeanVal:	23.762101	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauau
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    uguagacgauccauaguaaacaacgugaaauggagugacaugguacaacccacacugccacaaauaucauaaagguaacgccuaggaucguugaaguaaaaauauauauauauauuuacuucaacgaucuuggggauuuuuuaguauguuaua
                                                                                                            *********************	97:::117	97--117	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4983	auuuuuauauauauauauaaa
                                                                                                             *********************	98:::118	98--118	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4984	uuuuuauauauauauauaaau
                                                                                                                *********************	101:::121	101--121	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4985	uuauauauauauauaaaugaa
                                                                                                               *********************	100:::120	100--120	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4986	uuuauauauauauauaaauga
                                                                                                              *********************	99:::119	99--119	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4987	uuuuauauauauauauaaaug
                                                                                                                  *********************	103:::123	103--123	>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4988	auauauauauauaaaugaagu
>>C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852
	aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug
	.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))(((((...(((.....)))...)))))....(((..((........))..))).

###########################################################################################################################

>C18159211.1368.0	is_MIRNA
	VAL:	1.45	MeanVal:	7.47375499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaaaccgua---aaccgcgauuu--uaaa-ccgcaucacg
            +++-++++++|||++++++++---||++++|++++-++-++
            +++-++++++---++++++++-----++++-++++|++|++
    REV:    gaugugguaugguuuggcguuuuuauauuuaggcg-gg-gc
                         *********************	14:::34	11--28	>>C18159211.Lu0910.pre-miRNA:853.miRNA:4989	aaccgcgauuu--uaaa-ccg
                        *********************	13:::33	11--27	>>C18159211.Lu0910.pre-miRNA:853.miRNA:4990	-aaccgcgauuu--uaaa-cc
                          *********************	15:::35	12--29	>>C18159211.Lu0910.pre-miRNA:853.miRNA:4991	accgcgauuu--uaaa-ccgc
                     *********************	10:::30	10--25	>>C18159211.Lu0910.pre-miRNA:853.miRNA:4992	a---aaccgcgauuu--uaaa
                    *********************	9:::29	9--24	>>C18159211.Lu0910.pre-miRNA:853.miRNA:4993	ua---aaccgcgauuu--uaa
>>C18159211.Lu0910.pre-miRNA:853
	ucuaaaccguaaaccgcgauuuuaaaccgcaucacgaaccuuuauuuggaaaauaaccacaccgcauacuaaaucacaauguugugugguacggggcggauuuauauuuuugcgguuugguaugguguagu
	.(((.((((((((((((((...((((((((.((.((..((.......))......(((((((.((((...........)))).))))))).)))))))).)))).....))))))))...)))))).))).

###########################################################################################################################

>C18159211.1368.1	is_MIRNA
	VAL:	1.04	MeanVal:	5.380897	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaaaccgua---aaccgcgauuu--uaaa-ccgcaucacg
            +++-++++++|||++++++++---||++++|++++----++
            +++-++++++---++++++++-----++++-++++--||++
    REV:    gaugugguaugguuuggcguuuuuauauuuaggcggg--gc
                         *********************	14:::34	11--28	>>C18159211.Lu0910.pre-miRNA:854.miRNA:4994	aaccgcgauuu--uaaa-ccg
                        *********************	13:::33	11--27	>>C18159211.Lu0910.pre-miRNA:854.miRNA:4995	-aaccgcgauuu--uaaa-cc
                          *********************	15:::35	12--29	>>C18159211.Lu0910.pre-miRNA:854.miRNA:4996	accgcgauuu--uaaa-ccgc
                     *********************	10:::30	10--25	>>C18159211.Lu0910.pre-miRNA:854.miRNA:4997	a---aaccgcgauuu--uaaa
                    *********************	9:::29	9--24	>>C18159211.Lu0910.pre-miRNA:854.miRNA:4998	ua---aaccgcgauuu--uaa
>>C18159211.Lu0910.pre-miRNA:854
	ucuaaaccguaaaccgcgauuuuaaaccgcaucacgaaccuuuauuuggaaaauaaccacaccgcauacuaaaucacaauguugugugguacggggcggauuuauauuuuugcgguuugguaugguguagu
	.(((.((((((((((((((...((((((((....((..((.......))......(((((((.((((...........)))).))))))).))..)))).)))).....))))))))...)))))).))).

###########################################################################################################################

>C18159211.1372.0	is_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	5.132977	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accgua---aaccgcgauuu--uaaa-ccgcaucacg
            ++++++|||++++++++---||++++|++++-++-++
            ++++++---++++++++-----++++-++++|++|++
    REV:    ugguaugguuuggcguuuuuauauuuaggcg-gg-gc
                     *********************	10:::30	7--24	>>C18159211.Lu0910.pre-miRNA:855.miRNA:4999	aaccgcgauuu--uaaa-ccg
                    *********************	9:::29	7--23	>>C18159211.Lu0910.pre-miRNA:855.miRNA:5000	-aaccgcgauuu--uaaa-cc
                      *********************	11:::31	8--25	>>C18159211.Lu0910.pre-miRNA:855.miRNA:5001	accgcgauuu--uaaa-ccgc
                 *********************	6:::26	6--21	>>C18159211.Lu0910.pre-miRNA:855.miRNA:5002	a---aaccgcgauuu--uaaa
                *********************	5:::25	5--20	>>C18159211.Lu0910.pre-miRNA:855.miRNA:5003	ua---aaccgcgauuu--uaa
>>C18159211.Lu0910.pre-miRNA:855
	aaccguaaaccgcgauuuuaaaccgcaucacgaaccuuuauuuggaaaauaaccacaccgcauacuaaaucacaauguugugugguacggggcggauuuauauuuuugcgguuugguauggug
	.((((((((((((((...((((((((.((.((..((.......))......(((((((.((((...........)))).))))))).)))))))).)))).....))))))))...)))))).

###########################################################################################################################

>C18159211.1376.0	is_MIRNA
	VAL:	2.13	MeanVal:	5.26722488888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaaccgcgauuu--uaaa-ccgcaucacg
            ++++++++++---||++++|++++-++-++
            ++++++++++-----++++-++++|++|++
    REV:    guuuggcguuuuuauauuuaggcg-gg-gc
             *********************	2:::22	2--19	>>C18159211.Lu0910.pre-miRNA:856.miRNA:5004	aaaccgcgauuu--uaaa-cc
              *********************	3:::23	3--20	>>C18159211.Lu0910.pre-miRNA:856.miRNA:5005	aaccgcgauuu--uaaa-ccg
               *********************	4:::24	4--21	>>C18159211.Lu0910.pre-miRNA:856.miRNA:5006	accgcgauuu--uaaa-ccgc
>>C18159211.Lu0910.pre-miRNA:856
	guaaaccgcgauuuuaaaccgcaucacgaaccuuuauuuggaaaauaaccacaccgcauacuaaaucacaauguugugugguacggggcggauuuauauuuuugcgguuugg
	.((((((((((...((((((((.((.((..((.......))......(((((((.((((...........)))).))))))).)))))))).)))).....)))))))))).

###########################################################################################################################

>C18160507.338.0	is_MIRNA
	VAL:	1.81	MeanVal:	10.190184	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacauaauagaacacuaccggcagcuuaguuauuuagaugg--cacagaucaaaguauuaauguu-gua
            ++++-+++++--++++---+++++-----++++++-++++-||++++++++----+++++-++--|+++
            ++++-+++++--++++--|+++++--|||++++++-++++---++++++++-|||+++++-++---+++
    REV:    guguuuuaucaagugagu-ucgucuu---gauaaaguuauguaguguuugga---auaguaacuaccgu
               *********************	4:::24	4--24	>>C18160507.Lu0910.pre-miRNA:857.miRNA:5007	auaauagaacacuaccggcag
             *********************	2:::22	2--22	>>C18160507.Lu0910.pre-miRNA:857.miRNA:5008	acauaauagaacacuaccggc
              *********************	3:::23	3--23	>>C18160507.Lu0910.pre-miRNA:857.miRNA:5009	cauaauagaacacuaccggca
                 *********************	6:::26	6--26	>>C18160507.Lu0910.pre-miRNA:857.miRNA:5010	aauagaacacuaccggcagcu
                *********************	5:::25	5--25	>>C18160507.Lu0910.pre-miRNA:857.miRNA:5011	uaauagaacacuaccggcagc
>>C18160507.Lu0910.pre-miRNA:857
	ccacauaauagaacacuaccggcagcuuaguuauuuagauggcacagaucaaaguauuaauguuguaguuaggaauguaaaugaguuugauugaguugggauuuuuaguguuuuuuuuagcauacgagcuuuuauuucaaaauaaaacaauuauuacuuaugcgguauaagcgguaaugugggaggugcaacuuauaaacggguuauaugcaucgagagaaguauuuuuaauuuuaauucccuucuugaugucgagcucgacaguccaacucauauuacagacgaaauuccgauucauaacaguauugacgaauucguucagacugucgugaggaugccaucaaugauaagguuugugauguauugaaauaguucugcuugagugaacuauuuuguga
	.((((.(((((..((((...(((((.....((((((.((((.((((((((....(((((.((..(((....(((((........(((((..(((((((((.......(((((......))))).(((((((.....((((.........(((((..((((((...))))))..)))))..(((((....(((((......)))))..((((.((....)).))))............)))))...))))....)))))))....))))))))).....)))))...)))))..((((..(((((...((((....))))...)))))..))))..)))...)).))))).))))))))...)))).))))))..)))))..))))..))))).)))).

###########################################################################################################################

>C18160749.2250.0	is_MIRNA
	VAL:	10.10	MeanVal:	199.254824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuacaagaaaauguaguuuuaaggacuauaauuaugggaccugcuagucccuaa
            +++++++-+++++++-++++---+++++++++--++--+++++-----++++++++
            +++++++-+++++++-++++---+++++++++||++--+++++|||||++++++++
    REV:    gugaugugcuuuuacuucaauacuccugguau--guguuuugg-----cagggguu
               *********************	4:::24	4--24	>>C18160749.Lu0910.pre-miRNA:858.miRNA:5012	uacaagaaaauguaguuuuaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>C18160749.Lu0910.pre-miRNA:858.miRNA:5013	aagaaaauguaguuuuaagga
                *********************	5:::25	5--25	>>C18160749.Lu0910.pre-miRNA:858.miRNA:5014	acaagaaaauguaguuuuaag
              *********************	3:::23	3--23	>>C18160749.Lu0910.pre-miRNA:858.miRNA:5015	cuacaagaaaauguaguuuua
                     *********************	10:::30	10--30	>>C18160749.Lu0910.pre-miRNA:858.miRNA:5016	aaaauguaguuuuaaggacua
             *********************	2:::22	2--22	>>C18160749.Lu0910.pre-miRNA:858.miRNA:5017	acuacaagaaaauguaguuuu
>>C18160749.Lu0910.pre-miRNA:858
	acacuacaagaaaauguaguuuuaaggacuauaauuaugggaccugcuagucccuaacaguauuagagacuauuuuagucaauuagugaccguuuaacgauuuuggggacgguuuuguguaugguccucauaacuucauuuucguguagugcuacaagccuagagucuugcaaaauguggcacuuaaaaaguauaccauacauaccacacguagugcauaaaucauucagcccuuga
	.(((((((.(((((((.((((...(((((((((..((..(((((.....((((((((...((((((.(((((...)))))..))))))..((.....))...)))))))))))))..)))))))))))...)))).))))))).)))))))...((((.((.((((..((((..(((((............................)))))..))))......))))))..)))).

###########################################################################################################################

>C18171011.1504.0	is_MIRNA
	VAL:	1.85	MeanVal:	15.8463746666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgccgucauccu--ccuccc----cacccgagucagagcuggaggaugaaucug-uugga---ucugagaaggacaaagaugucuca
            ++++--+++++++||+++---||||++++-+++++++---+++++++++++-+++|+++++|||++++---+++-++----+++++++
            ++++--+++++++--+++-------++++-+++++++---+++++++++++|+++-+++++---++++-||+++|++----+++++++
    REV:    ugcgaggguaggaauggaaaacuuaguggacucgguuaacacuuucuacuu-gacuaacuuauaagaca--ucc-guggagauagagu
                           *********************	16:::36	14--30	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:859.miRNA:5018	ccuccc----cacccgaguca
                                                    *********************	41:::61	35--54	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:859.miRNA:5019	uggaggaugaaucug-uugga
                            *********************	17:::37	15--31	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:859.miRNA:5020	cuccc----cacccgagucag
                             *********************	18:::38	16--32	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:859.miRNA:5021	uccc----cacccgagucaga
             *********************	2:::22	2--19	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:859.miRNA:5022	cgccgucauccu--ccuccc-
                        *********************	13:::33	13--27	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:859.miRNA:5023	u--ccuccc----cacccgag
>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:859
	agguacuaauuaugcucaugauacucaucugugauaacuuuguaugauaguugcagucuuggugauaucuuuucuuuauucaaaaggcugugaugagaagggaaauaaugagacuggagaucaaaacucugaucaucauagaucggauacucuagagucaacaguugauagcuugucagagaaucaugggugggaaaaugaagugcuucaaagaacaacuccagacugugcgccgucauccuccuccccacccgagucagagcuggaggaugaaucuguuggaucugagaaggacaaagaugucucaaacauugaugccgaugauugguugucaagagaaacucccuuucuaaauguuaggaguuuugaugagauagaggugccuacagaauauucaaucaguucaucuuucacaauuggcucaggugauucaaaagguaaggaugggagcgucuaagauauaugugaacacauguugucgguguugaauguugau
	.((((((.(((.((((((((((.(((..((((....((((((..((((..((.((((((((...((.(((((((((...(((........))).))))))))).))..)))))))).))))))....(((((((......))))))).....))))))..))))..(((.....))).))).))))))))))....)))..))))))((((....((((.((.(((...((((..((((((((((...((((.(((((((...(((((((((((.((((((((((((...(((.((....(((((((....((((((((((...))))).)))))..((((((((..............))))))))..)))))))....))))).))))...))))).))))))))))))))...))))))).)))).......)))..)))))))..)))).......((((((....)))))).))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>C18171011.1710.0	is_MIRNA
	VAL:	1.85	MeanVal:	15.8463746666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgccgucauccu--ccuccc----cacccgagucagagcuggaggaugaaucug-uugga---ucugagaaggacaaagaugucuca
            ++++--+++++++||+++---||||++++-+++++++---+++++++++++-+++|+++++|||++++---+++-++----+++++++
            ++++--+++++++--+++-------++++-+++++++---+++++++++++|+++-+++++---++++-||+++|++----+++++++
    REV:    ugcgaggguaggaauggaaaacuuaguggacucgguuaacacuuucuacuu-gacuaacuuauaagaca--ucc-guggagauagagu
                           *********************	16:::36	14--30	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:860.miRNA:5024	ccuccc----cacccgaguca
                                                    *********************	41:::61	35--54	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:860.miRNA:5025	uggaggaugaaucug-uugga
                            *********************	17:::37	15--31	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:860.miRNA:5026	cuccc----cacccgagucag
                             *********************	18:::38	16--32	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:860.miRNA:5027	uccc----cacccgagucaga
             *********************	2:::22	2--19	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:860.miRNA:5028	cgccgucauccu--ccuccc-
                        *********************	13:::33	13--27	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:860.miRNA:5029	u--ccuccc----cacccgag
>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:860
	uucaaagaacaacuccagacugugcgccgucauccuccuccccacccgagucagagcuggaggaugaaucuguuggaucugagaaggacaaagaugucucaaacauugaugccgaugauugguugucaagagaaacucccuuucuaaauguuaggaguuuugaugagauagaggugccuacagaauauucaaucaguucaucuuucacaauuggcucaggugauucaaaagguaaggaugggagcgucuaagauauaugugaacacauguugucgguguugaauguugau
	.((((....((((.((.(((...((((..((((((((((...((((.(((((((...(((((((((((.((((((((((((...(((.((....(((((((....((((((((((...))))).)))))..((((((((..............))))))))..)))))))....))))).))))...))))).))))))))))))))...))))))).)))).......)))..)))))))..)))).......((((((....)))))).))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>C18171011.1718.0	is_MIRNA
	VAL:	1.85	MeanVal:	15.8463746666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgccgucauccu--ccuccc----cacccgagucagagcuggaggaugaaucug-uugga---ucugagaaggacaaagaugucuca
            ++++--+++++++||+++---||||++++-+++++++---+++++++++++-+++|+++++|||++++---+++-++----+++++++
            ++++--+++++++--+++-------++++-+++++++---+++++++++++|+++-+++++---++++-||+++|++----+++++++
    REV:    ugcgaggguaggaauggaaaacuuaguggacucgguuaacacuuucuacuu-gacuaacuuauaagaca--ucc-guggagauagagu
                           *********************	16:::36	14--30	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:861.miRNA:5030	ccuccc----cacccgaguca
                                                    *********************	41:::61	35--54	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:861.miRNA:5031	uggaggaugaaucug-uugga
                            *********************	17:::37	15--31	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:861.miRNA:5032	cuccc----cacccgagucag
                             *********************	18:::38	16--32	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:861.miRNA:5033	uccc----cacccgagucaga
             *********************	2:::22	2--19	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:861.miRNA:5034	cgccgucauccu--ccuccc-
                        *********************	13:::33	13--27	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:861.miRNA:5035	u--ccuccc----cacccgag
>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:861
	acaacuccagacugugcgccgucauccuccuccccacccgagucagagcuggaggaugaaucuguuggaucugagaaggacaaagaugucucaaacauugaugccgaugauugguugucaagagaaacucccuuucuaaauguuaggaguuuugaugagauagaggugccuacagaauauucaaucaguucaucuuucacaauuggcucaggugauucaaaagguaaggaugggagcgucuaagauauaugugaacacauguugucgguguuga
	.((((.((.(((...((((..((((((((((...((((.(((((((...(((((((((((.((((((((((((...(((.((....(((((((....((((((((((...))))).)))))..((((((((..............))))))))..)))))))....))))).))))...))))).))))))))))))))...))))))).)))).......)))..)))))))..)))).......((((((....)))))).))))).)))).

###########################################################################################################################

>C18171011.1732.0	is_MIRNA
	VAL:	1.85	MeanVal:	15.8463746666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgccgucauccu--ccuccc----cacccgagucagagcuggaggaugaaucug-uugga---ucugagaaggacaaagaugucuca
            ++++--+++++++||+++---||||++++-+++++++---+++++++++++-+++|+++++|||++++---+++-++----+++++++
            ++++--+++++++--+++-------++++-+++++++---+++++++++++|+++-+++++---++++-||+++|++----+++++++
    REV:    ugcgaggguaggaauggaaaacuuaguggacucgguuaacacuuucuacuu-gacuaacuuauaagaca--ucc-guggagauagagu
                           *********************	16:::36	14--30	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:862.miRNA:5036	ccuccc----cacccgaguca
                                                    *********************	41:::61	35--54	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:862.miRNA:5037	uggaggaugaaucug-uugga
                            *********************	17:::37	15--31	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:862.miRNA:5038	cuccc----cacccgagucag
                             *********************	18:::38	16--32	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:862.miRNA:5039	uccc----cacccgagucaga
             *********************	2:::22	2--19	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:862.miRNA:5040	cgccgucauccu--ccuccc-
                        *********************	13:::33	13--27	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:862.miRNA:5041	u--ccuccc----cacccgag
>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:862
	ugcgccgucauccuccuccccacccgagucagagcuggaggaugaaucuguuggaucugagaaggacaaagaugucucaaacauugaugccgaugauugguugucaagagaaacucccuuucuaaauguuaggaguuuugaugagauagaggugccuacagaauauucaaucaguucaucuuucacaauuggcucaggugauucaaaagguaaggaugggagcgucuaagauauaugugaacacauguugucg
	.((((..((((((((((...((((.(((((((...(((((((((((.((((((((((((...(((.((....(((((((....((((((((((...))))).)))))..((((((((..............))))))))..)))))))....))))).))))...))))).))))))))))))))...))))))).)))).......)))..)))))))..))))....(((((((((....)))))).))).

###########################################################################################################################

>C18171011.1751.0	is_MIRNA
	VAL:	2.04	MeanVal:	9.53525566666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacccgagucagagcuggaggaugaaucug-uugga---ucugagaaggacaaagaugucuca
            ++++-+++++++---+++++++++++-+++|+++++|||++++---+++-++----+++++++
            ++++-+++++++---+++++++++++|+++-+++++---++++-||+++|++----+++++++
    REV:    guggacucgguuaacacuuucuacuu-gacuaacuuauaagaca--ucc-guggagauagagu
                           *********************	16:::36	16--35	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:863.miRNA:5042	uggaggaugaaucug-uugga
                *********************	5:::25	5--25	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:863.miRNA:5043	cgagucagagcuggaggauga
                          *********************	15:::35	15--34	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:863.miRNA:5044	cuggaggaugaaucug-uugg
                         *********************	14:::34	14--33	>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:863.miRNA:5045	gcuggaggaugaaucug-uug
>>C18171011.Lu0910.pre-miRNA:863
	ccacccgagucagagcuggaggaugaaucuguuggaucugagaaggacaaagaugucucaaacauugaugccgaugauugguugucaagagaaacucccuuucuaaauguuaggaguuuugaugagauagaggugccuacagaauauucaaucaguucaucuuucacaauuggcucaggugauucaaaagguaaggaugggagcgucuaagauauaugugaacacauguugucgguguugaaug
	.((((.(((((((...(((((((((((.((((((((((((...(((.((....(((((((....((((((((((...))))).)))))..((((((((..............))))))))..)))))))....))))).))))...))))).))))))))))))))...))))))).))))((((((.......(((((....)))))..(((((((((....)))))).)))....)))))).

###########################################################################################################################

>C18172503.2340.0	is_MIRNA
	VAL:	230.25	MeanVal:	2500.872682	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcguggaagcaaaggugcucgcucgugggaauccucc
            ++-++--+++++++++++++--------+++++++--++
            ++-++--+++++++++++++--------+++++++--++
    REV:    ucgguguuuuuguuuucauguuauaucucccuuagacgg
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:864.miRNA:5046	gugcucgcucgugggaauccu
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:864.miRNA:5047	ugcucgcucgugggaauccuc
                        *********************	13:::33	13--33	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:864.miRNA:5048	aaaggugcucgcucgugggaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:864.miRNA:5049	ggugcucgcucgugggaaucc
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:864.miRNA:5050	aaggugcucgcucgugggaau
                              *********************	19:::39	19--39	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:864.miRNA:5051	gcucgcucgugggaauccucc
>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:864
	gcucuccgacacauaucaguucuaugugaagugucugaacuuauaugucggacucaugaugugucgucuuaugggcguggaagcaaaggugcucgcucgugggaauccuccagcugggcagauucccucuauauuguacuuuuguuuuuguggcuggga
	.(((..((((((((...(((((.(((((((((......)))).))))).)))))....))))))))......((.((..(((((((((((((........(((((((..((.....))..)))))))........)))))))))))))..)).))))).

###########################################################################################################################

>C18172503.2340.1	is_MIRNA
	VAL:	230.25	MeanVal:	2500.872682	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcguggaagcaaaggugcucgcucgugggaauccucc
            ++-++--+++++++++++++--------+++++++--++
            ++-++--+++++++++++++--------+++++++--++
    REV:    ucgguguuuuuguuuucauguuauaucucccuuagacgg
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:865.miRNA:5052	gugcucgcucgugggaauccu
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:865.miRNA:5053	ugcucgcucgugggaauccuc
                        *********************	13:::33	13--33	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:865.miRNA:5054	aaaggugcucgcucgugggaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:865.miRNA:5055	ggugcucgcucgugggaaucc
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:865.miRNA:5056	aaggugcucgcucgugggaau
                              *********************	19:::39	19--39	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:865.miRNA:5057	gcucgcucgugggaauccucc
>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:865
	gcucuccgacacauaucaguucuaugugaagugucugaacuuauaugucggacucaugaugugucgucuuaugggcguggaagcaaaggugcucgcucgugggaauccuccagcugggcagauucccucuauauuguacuuuuguuuuuguggcuggga
	.(((..((((((((((.(((((.(((((((((......)))).))))).))))).))).)))))))......((.((..(((((((((((((........(((((((..((.....))..)))))))........)))))))))))))..)).))))).

###########################################################################################################################

>C18172503.2345.0	is_MIRNA
	VAL:	2.99	MeanVal:	32.4524876666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuaugggcguggaagcaaaggugcucgcucgugggaauccucc
            ++++--++-++--+++++++++++++--------+++++++--++
            ++++||++-++--+++++++++++++--------+++++++--++
    REV:    aggg--ucgguguuuuuguuuucauguuauaucucccuuagacgg
                                  *********************	23:::43	23--43	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:866.miRNA:5058	gugcucgcucgugggaauccu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:866.miRNA:5059	ugcucgcucgugggaauccuc
                              *********************	19:::39	19--39	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:866.miRNA:5060	aaaggugcucgcucgugggaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:866.miRNA:5061	ggugcucgcucgugggaaucc
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:866.miRNA:5062	aaggugcucgcucgugggaau
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:866.miRNA:5063	gcucgcucgugggaauccucc
>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:866
	ccgacacauaucaguucuaugugaagugucugaacuuauaugucggacucaugaugugucgucuuaugggcguggaagcaaaggugcucgcucgugggaauccuccagcugggcagauucccucuauauuguacuuuuguuuuuguggcugggau
	.((((((((...(((((.(((((((((......)))).))))).)))))....))))))))((((..((.((..(((((((((((((........(((((((..((.....))..)))))))........)))))))))))))..)).)))))).

###########################################################################################################################

>C18172503.2345.1	is_MIRNA
	VAL:	2.99	MeanVal:	32.4524876666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuaugggcguggaagcaaaggugcucgcucgugggaauccucc
            ++++--++-++--+++++++++++++--------+++++++--++
            ++++||++-++--+++++++++++++--------+++++++--++
    REV:    aggg--ucgguguuuuuguuuucauguuauaucucccuuagacgg
                                  *********************	23:::43	23--43	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:867.miRNA:5064	gugcucgcucgugggaauccu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:867.miRNA:5065	ugcucgcucgugggaauccuc
                              *********************	19:::39	19--39	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:867.miRNA:5066	aaaggugcucgcucgugggaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:867.miRNA:5067	ggugcucgcucgugggaaucc
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:867.miRNA:5068	aaggugcucgcucgugggaau
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:867.miRNA:5069	gcucgcucgugggaauccucc
>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:867
	ccgacacauaucaguucuaugugaagugucugaacuuauaugucggacucaugaugugucgucuuaugggcguggaagcaaaggugcucgcucgugggaauccuccagcugggcagauucccucuauauuguacuuuuguuuuuguggcugggau
	.((((((((((.(((((.(((((((((......)))).))))).))))).))).)))))))((((..((.((..(((((((((((((........(((((((..((.....))..)))))))........)))))))))))))..)).)))))).

###########################################################################################################################

>C18172503.2404.0	is_MIRNA
	VAL:	3.82	MeanVal:	41.526324	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucuuaugggcguggaagcaaaggugcucgcucgugggaauccucc
            +++++--++-++--+++++++++++++--------+++++++--++
            +++++||++-++--+++++++++++++--------+++++++--++
    REV:    uaggg--ucgguguuuuuguuuucauguuauaucucccuuagacgg
                                   *********************	24:::44	24--44	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:868.miRNA:5070	gugcucgcucgugggaauccu
                                    *********************	25:::45	25--45	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:868.miRNA:5071	ugcucgcucgugggaauccuc
                               *********************	20:::40	20--40	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:868.miRNA:5072	aaaggugcucgcucgugggaa
                                  *********************	23:::43	23--43	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:868.miRNA:5073	ggugcucgcucgugggaaucc
                                *********************	21:::41	21--41	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:868.miRNA:5074	aaggugcucgcucgugggaau
                                     *********************	26:::46	26--46	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:868.miRNA:5075	gcucgcucgugggaauccucc
>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:868
	cgucuuaugggcguggaagcaaaggugcucgcucgugggaauccuccagcugggcagauucccucuauauuguacuuuuguuuuuguggcugggauc
	.(((((..((.((..(((((((((((((........(((((((..((.....))..)))))))........)))))))))))))..)).))))))).

###########################################################################################################################

>C18172503.2411.0	is_MIRNA
	VAL:	230.25	MeanVal:	2500.872682	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcguggaagcaaaggugcucgcucgugggaauccucc
            ++-++--+++++++++++++--------+++++++--++
            ++-++--+++++++++++++--------+++++++--++
    REV:    ucgguguuuuuguuuucauguuauaucucccuuagacgg
                            *********************	17:::37	17--37	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:869.miRNA:5076	gugcucgcucgugggaauccu
                             *********************	18:::38	18--38	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:869.miRNA:5077	ugcucgcucgugggaauccuc
                        *********************	13:::33	13--33	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:869.miRNA:5078	aaaggugcucgcucgugggaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:869.miRNA:5079	ggugcucgcucgugggaaucc
                         *********************	14:::34	14--34	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:869.miRNA:5080	aaggugcucgcucgugggaau
                              *********************	19:::39	19--39	>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:869.miRNA:5081	gcucgcucgugggaauccucc
>>C18172503.Lu0910.pre-miRNA:869
	ugggcguggaagcaaaggugcucgcucgugggaauccuccagcugggcagauucccucuauauuguacuuuuguuuuuguggcug
	.((.((..(((((((((((((........(((((((..((.....))..)))))))........)))))))))))))..)).)).

###########################################################################################################################

>scaffold1007.524.0	is_MIRNA
	VAL:	31.64	MeanVal:	550.06777	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuauugaaauuuaauac--acuaaaa-aauacauauu--uauauauuu
            ++++--++-+++++---||++++---|++++-++++-||+++++++++
            ++++--++-+++++-----++++----++++-++++---+++++++++
    REV:    aguaguuuagaauuuucuuugauaauauuauauauauauauauaugag
                                       *********************	28:::48	25--43	>>scaffold1007.Lu0910.pre-miRNA:870.miRNA:5082	aauacauauu--uauauauuu
                                    *********************	25:::45	23--40	>>scaffold1007.Lu0910.pre-miRNA:870.miRNA:5083	aa-aauacauauu--uauaua
                                      *********************	27:::47	25--42	>>scaffold1007.Lu0910.pre-miRNA:870.miRNA:5084	-aauacauauu--uauauauu
                                     *********************	26:::46	24--41	>>scaffold1007.Lu0910.pre-miRNA:870.miRNA:5085	a-aauacauauu--uauauau
                                  *********************	23:::43	21--38	>>scaffold1007.Lu0910.pre-miRNA:870.miRNA:5086	aaaa-aauacauauu--uaua
                                 *********************	22:::42	20--37	>>scaffold1007.Lu0910.pre-miRNA:870.miRNA:5087	uaaaa-aauacauauu--uau
>>scaffold1007.Lu0910.pre-miRNA:870
	aucgaccaguccccguuggucgagcgacaaugaacuuuucguucucaagaugagagaaaauuacccgccuuccaggugcuugcguucaauuugauuauugaaauuuaauacacuaaaaaauacauauuuauauauuuuuaagaguauauauauauauauauuauaauaguuucuuuuaagauuugaugagucauuauguauaguuuaaguacuaaaauguaauaguuuaucuauauauauggggagacuauacgg
	.((((((((......))))))))..(((..(((((.((((..((((.....))))))))......((((.....)))).....)))))......((((..((.(((((...((((...((((.((((.(((((((((....)))))))))...)))).))))....)))).....))))).))..)))))))....((((((((((.....((...(((((((((.....)))).))))).)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1037.100.0	is_MIRNA
	VAL:	22.39	MeanVal:	477.898576666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaauguguuuuaguuccacuuguucauuauu-ucaaggguuuaacauu-gugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuu---aauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaaggug
            ++++-++-+++++++------+++-++++++++|++--++++---++---|+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++------++-++++++++|||++++++-+++-+++++-++++--+++++++---+++
            ++++-++-+++++++------+++-++++++++-++--++++-||++----+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++-----|++-++++++++---++++++-+++-+++++|++++--+++++++-||+++
    REV:    uuuuaacucagaauugcaauaaacuaguaauaauagggcccac--uggaauuauuuuguacuugaaaagcaguaaagguuguaaguacaguuuauaauccgccu-auaauuuugaaacuuuaaaaauacuguuuu-aucgaguaaaggua--uac
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:871.miRNA:5088	uuaguuccacuuguucauuau
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:871.miRNA:5089	uaguuccacuuguucauuauu
                            *********************	17:::37	17--36	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:871.miRNA:5090	uccacuuguucauuauu-uca
                             *********************	18:::38	18--37	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:871.miRNA:5091	ccacuuguucauuauu-ucaa
                           *********************	16:::36	16--35	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:871.miRNA:5092	uuccacuuguucauuauu-uc
                         *********************	14:::34	14--33	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:871.miRNA:5093	aguuccacuuguucauuauu-
>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:871
	auaaucaauaccuuuaaaaaauguguuuuaguuccacuuguucauuauuucaaggguuuaacauugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuac
	.(((((.((((.....((((.((.(((((((......(((.((((((((((..((((...((...(((((((((.((((.((...((((.(((((((.(((((.(((((((((......((.((((((((((((((.(((.(((((.((((..(((((((...(((....))).)))))))..))))))))).))).))))))...)))))))).)).....))))))))).))))).))))))).))))...)).)))).)))))))))....)).))))..)).)))))))).)))......))))))).)).))))........(((((((((.(((....)))...)))))))))................)))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1037.115.0	is_MIRNA
	VAL:	22.39	MeanVal:	477.898576666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaauguguuuuaguuccacuuguucauuauu-ucaaggguuuaacauu-gugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuu---aauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaaggug
            ++++-++-+++++++------+++-++++++++|++--++++---++---|+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++------++-++++++++|||++++++-+++-+++++-++++--+++++++---+++
            ++++-++-+++++++------+++-++++++++-++--++++-||++----+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++-----|++-++++++++---++++++-+++-+++++|++++--+++++++-||+++
    REV:    uuuuaacucagaauugcaauaaacuaguaauaauagggcccac--uggaauuauuuuguacuugaaaagcaguaaagguuguaaguacaguuuauaauccgccu-auaauuuugaaacuuuaaaaauacuguuuu-aucgaguaaaggua--uac
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:872.miRNA:5094	uuaguuccacuuguucauuau
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:872.miRNA:5095	uaguuccacuuguucauuauu
                            *********************	17:::37	17--36	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:872.miRNA:5096	uccacuuguucauuauu-uca
                             *********************	18:::38	18--37	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:872.miRNA:5097	ccacuuguucauuauu-ucaa
                           *********************	16:::36	16--35	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:872.miRNA:5098	uuccacuuguucauuauu-uc
                         *********************	14:::34	14--33	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:872.miRNA:5099	aguuccacuuguucauuauu-
>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:872
	aaaaaauguguuuuaguuccacuuguucauuauuucaaggguuuaacauugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcauga
	.((((.((.(((((((......(((.((((((((((..((((...((...(((((((((.((((.((...((((.(((((((.(((((.(((((((((......((.((((((((((((((.(((.(((((.((((..(((((((...(((....))).)))))))..))))))))).))).))))))...)))))))).)).....))))))))).))))).))))))).))))...)).)))).)))))))))....)).))))..)).)))))))).)))......))))))).)).)))).((((...(((((((((.(((....)))...)))))))))........(((.....(((.....))).....)))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold1037.120.0	is_MIRNA
	VAL:	27.90	MeanVal:	595.393626666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguguuuuaguuccacuuguucauuauu-ucaaggguuuaacauu-gugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuu---aauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaaggug
            ++-+++++++------+++-++++++++|++--++++---++---|+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++------++-++++++++|||++++++-+++-+++++-++++--+++++++---+++
            ++-+++++++------+++-++++++++-++--++++-||++----+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++-----|++-++++++++---++++++-+++-+++++|++++--+++++++-||+++
    REV:    acucagaauugcaauaaacuaguaauaauagggcccac--uggaauuauuuuguacuugaaaagcaguaaagguuguaaguacaguuuauaauccgccu-auaauuuugaaacuuuaaaaauacuguuuu-aucgaguaaaggua--uac
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:873.miRNA:5100	uaguuccacuuguucauuauu
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:873.miRNA:5101	uuaguuccacuuguucauuau
                       *********************	12:::32	12--31	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:873.miRNA:5102	uccacuuguucauuauu-uca
                        *********************	13:::33	13--32	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:873.miRNA:5103	ccacuuguucauuauu-ucaa
                      *********************	11:::31	11--30	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:873.miRNA:5104	uuccacuuguucauuauu-uc
                    *********************	9:::29	9--28	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:873.miRNA:5105	aguuccacuuguucauuauu-
>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:873
	auguguuuuaguuccacuuguucauuauuucaaggguuuaacauugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcauga
	.((.(((((((......(((.((((((((((..((((...((...(((((((((.((((.((...((((.(((((((.(((((.(((((((((......((.((((((((((((((.(((.(((((.((((..(((((((...(((....))).)))))))..))))))))).))).))))))...)))))))).)).....))))))))).))))).))))))).))))...)).)))).)))))))))....)).))))..)).)))))))).)))......))))))).))......((((...(((((((((.(((....)))...)))))))))........(((.....(((.....))).....)))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold1037.124.0	is_MIRNA
	VAL:	23.64	MeanVal:	504.541459666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuaguuccacuuguucauuauu-ucaaggguuuaacauu-gugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuu---aauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaaggug
            +++++++------+++-++++++++|++--++++---++---|+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++------++-++++++++|||++++++-+++-+++++-++++--+++++++---+++
            +++++++------+++-++++++++-++--++++-||++----+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++-----|++-++++++++---++++++-+++-+++++|++++--+++++++-||+++
    REV:    cagaauugcaauaaacuaguaauaauagggcccac--uggaauuauuuuguacuugaaaagcaguaaagguuguaaguacaguuuauaauccgccu-auaauuuugaaacuuuaaaaauacuguuuu-aucgaguaaaggua--uac
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:874.miRNA:5106	uaguuccacuuguucauuauu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:874.miRNA:5107	uuaguuccacuuguucauuau
                    *********************	9:::29	9--28	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:874.miRNA:5108	uccacuuguucauuauu-uca
                     *********************	10:::30	10--29	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:874.miRNA:5109	ccacuuguucauuauu-ucaa
                   *********************	8:::28	8--27	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:874.miRNA:5110	uuccacuuguucauuauu-uc
                 *********************	6:::26	6--25	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:874.miRNA:5111	aguuccacuuguucauuauu-
>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:874
	guuuuaguuccacuuguucauuauuucaaggguuuaacauugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcauga
	(((((((......(((.((((((((((..((((...((...(((((((((.((((.((...((((.(((((((.(((((.(((((((((......((.((((((((((((((.(((.(((((.((((..(((((((...(((....))).)))))))..))))))))).))).))))))...)))))))).)).....))))))))).))))).))))))).))))...)).)))).)))))))))....)).))))..)).)))))))).)))......))))))).........((((...(((((((((.(((....)))...)))))))))........(((.....(((.....))).....)))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold1037.136.0	is_MIRNA
	VAL:	51.33	MeanVal:	972.18073	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuguucauuauu-ucaaggguuuaacauu-gugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuu---aauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaaggug
            +++-++++++++|++--++++---++---|+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++------++-++++++++|||++++++-+++-+++++-++++--+++++++---+++
            +++-++++++++-++--++++-||++----+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++-----|++-++++++++---++++++-+++-+++++|++++--+++++++-||+++
    REV:    aacuaguaauaauagggcccac--uggaauuauuuuguacuugaaaagcaguaaagguuguaaguacaguuuauaauccgccu-auaauuuugaaacuuuaaaaauacuguuuu-aucgaguaaaggua--uac
                                              *********************	35:::55	33--53	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:875.miRNA:5112	aauaucaauucuuagccauuc
                                                                            *********************	65:::85	63--83	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:875.miRNA:5113	auguaaaauauuagccaauuu
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:875.miRNA:5114	aucaauucuuagccauuccca
                                                                                  *********************	71:::91	69--89	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:875.miRNA:5115	aauauuagccaauuugauaaa
                                                                                 *********************	70:::90	68--88	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:875.miRNA:5116	aaauauuagccaauuugauaa
                                                                                   *********************	72:::92	70--90	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:875.miRNA:5117	auauuagccaauuugauaaaa
>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:875
	cuuguucauuauuucaaggguuuaacauugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugca
	.(((.((((((((((..((((...((...(((((((((.((((.((...((((.(((((((.(((((.(((((((((......((.((((((((((((((.(((.(((((.((((..(((((((...(((....))).)))))))..))))))))).))).))))))...)))))))).)).....))))))))).))))).))))))).))))...)).)))).)))))))))....)).))))..)).)))))))).))).....((..(((......((((((..((((((((((((.(((....)))...)))))))))............)))..))))))......)))....)).

###########################################################################################################################

>scaffold1037.136.1	is_MIRNA
	VAL:	51.33	MeanVal:	972.18073	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuguucauuauu-ucaaggguuuaacauu-gugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuu---aauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaaggug
            +++-++++++++|++--++++---++---|+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++------++-++++++++|||++++++-+++-+++++-++++--+++++++---+++
            +++-++++++++-++--++++-||++----+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++-----|++-++++++++---++++++-+++-+++++|++++--+++++++-||+++
    REV:    aacuaguaauaauagggcccac--uggaauuauuuuguacuugaaaagcaguaaagguuguaaguacaguuuauaauccgccu-auaauuuugaaacuuuaaaaauacuguuuu-aucgaguaaaggua--uac
                                              *********************	35:::55	33--53	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:876.miRNA:5118	aauaucaauucuuagccauuc
                                                                            *********************	65:::85	63--83	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:876.miRNA:5119	auguaaaauauuagccaauuu
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:876.miRNA:5120	aucaauucuuagccauuccca
                                                                                  *********************	71:::91	69--89	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:876.miRNA:5121	aauauuagccaauuugauaaa
                                                                                 *********************	70:::90	68--88	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:876.miRNA:5122	aaauauuagccaauuugauaa
                                                                                   *********************	72:::92	70--90	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:876.miRNA:5123	auauuagccaauuugauaaaa
>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:876
	cuuguucauuauuucaaggguuuaacauugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugca
	.(((.((((((((((..((((...((...(((((((((.((((.((...((((.(((((((.(((((.(((((((((......((.((((((((((((((.(((.(((((.((((..(((((((...(((....))).)))))))..))))))))).))).))))))...)))))))).)).....))))))))).))))).))))))).))))...)).)))).)))))))))....)).))))..)).)))))))).))).....((..(((......((((((((((((((((((((.(((....)))...)))))))))............)))))))))))......)))....)).

###########################################################################################################################

>scaffold1037.15.0	is_MIRNA
	VAL:	63.63	MeanVal:	1424.51367916667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacga----acaagaauaaucaauaccuuuaaaaaaugu-guuuuaguuccacuuguucauuauu-ucaaggguuuaacauu-gugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuu---aauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaaggug
            +++++||||++++----+++++-------++-+++++--|+++++++------+++-++++++++|++--++++---++---|+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++------++-++++++++|||++++++-+++-+++++-++++--+++++++---+++
            +++++----++++----+++++-------++-+++++---+++++++------+++-++++++++-++--++++-||++----+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++-----|++-++++++++---++++++-+++-+++++|++++--+++++++-||+++
    REV:    cuguuaaaauguuguguuuagucuuuaguauauuuuaacucagaauugcaauaaacuaguaauaauagggcccac--uggaauuauuuuguacuugaaaagcaguaaagguuguaaguacaguuuauaauccgccu-auaauuuugaaacuuuaaaaauacuguuuu-aucgaguaaaggua--uac
                            *********************	17:::37	13--33	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:877.miRNA:5124	uaaucaauaccuuuaaaaaau
                           *********************	16:::36	12--32	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:877.miRNA:5125	auaaucaauaccuuuaaaaaa
                                                        *********************	45:::65	40--60	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:877.miRNA:5126	uaguuccacuuguucauuauu
                                                       *********************	44:::64	39--59	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:877.miRNA:5127	uuaguuccacuuguucauuau
                          *********************	15:::35	11--31	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:877.miRNA:5128	aauaaucaauaccuuuaaaaa
                             *********************	18:::38	14--34	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:877.miRNA:5129	aaucaauaccuuuaaaaaaug
>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:877
	uucugcaugcaugugucgaaaaaggcgcuagacauccaaucucagauuuuuccauuagaaagcacauacaucccgacgaacaagaauaaucaauaccuuuaaaaaauguguuuuaguuccacuuguucauuauuucaaggguuuaacauugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcauga
	.(((((((((..(((((......)))))............................((((((.(((((((....(((((((((....(((((.......((.(((((..(((((((......(((.((((((((((..((((...((...(((((((((.((((.((...((((.(((((((.(((((.(((((((((......((.((((((((((((((.(((.(((((.((((..(((((((...(((....))).)))))))..))))))))).))).))))))...)))))))).)).....))))))))).))))).))))))).))))...)).)))).)))))))))....)).))))..)).)))))))).)))......)))))))...))))).)).......)))))....))))....)))))......(((........)))...)))))..))..))))))))))))).))

###########################################################################################################################

>scaffold1037.160.0	is_MIRNA
	VAL:	44.72	MeanVal:	834.195635	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuu---aauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaaggug
            ++++-+++++++-+++++-+++++++++------++-++++++++|||++++++-+++-+++++-++++--+++++++---+++
            ++++-+++++++-+++++-+++++++++-----|++-++++++++---++++++-+++-+++++|++++--+++++++-||+++
    REV:    guaaagguuguaaguacaguuuauaauccgccu-auaauuuugaaacuuuaaaaauacuguuuu-aucgaguaaaggua--uac
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:878.miRNA:5130	auguaaaauauuagccaauuu
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:878.miRNA:5131	aauauuagccaauuugauaaa
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:878.miRNA:5132	aaauauuagccaauuugauaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:878.miRNA:5133	auauuagccaauuugauaaaa
                                                           *********************	48:::68	46--65	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:878.miRNA:5134	-aauuuucaugucaaaauugg
                                                            *********************	49:::69	46--66	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:878.miRNA:5135	aauuuucaugucaaaauuggu
>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:878
	acauugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcauga
	.((.((((((((......(((((((((((.(((((((.(((((.(((((((((......((.((((((((((((((.(((.(((((.((((..(((((((...(((....))).)))))))..))))))))).))).))))))...)))))))).)).....))))))))).))))).))))))).)))).........((((...(((((..((....))..)))))..)))).........)))))))....))))))))))...(((((((((.(((....)))...)))))))))......(((((....((((.((....))...)))).))).))

###########################################################################################################################

>scaffold1037.163.0	is_MIRNA
	VAL:	44.72	MeanVal:	834.195635	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuu---aauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaaggug
            ++++-+++++++-+++++-+++++++++------++-++++++++|||++++++-+++-+++++-++++--+++++++---+++
            ++++-+++++++-+++++-+++++++++-----|++-++++++++---++++++-+++-+++++|++++--+++++++-||+++
    REV:    guaaagguuguaaguacaguuuauaauccgccu-auaauuuugaaacuuuaaaaauacuguuuu-aucgaguaaaggua--uac
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:879.miRNA:5136	auguaaaauauuagccaauuu
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:879.miRNA:5137	aauauuagccaauuugauaaa
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:879.miRNA:5138	aaauauuagccaauuugauaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:879.miRNA:5139	auauuagccaauuugauaaaa
                                                           *********************	48:::68	46--65	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:879.miRNA:5140	-aauuuucaugucaaaauugg
                                                            *********************	49:::69	46--66	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:879.miRNA:5141	aauuuucaugucaaaauuggu
>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:879
	uugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcauga
	.((((((((......(((((((((((.(((((((.(((((.(((((((((......((.((((((((((((((.(((.(((((.((((..(((((((...(((....))).)))))))..))))))))).))).))))))...)))))))).)).....))))))))).))))).))))))).)))).........((((...(((((..((....))..)))))..)))).........)))))))....)))))))).....(((((((((.(((....)))...)))))))))......(((((....((((.((....))...)))).))).))

###########################################################################################################################

>scaffold1037.17.0	is_MIRNA
	VAL:	63.63	MeanVal:	1424.51367916667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacga----acaagaauaaucaauaccuuuaaaaaaugu-guuuuaguuccacuuguucauuauu-ucaaggguuuaacauu-gugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuu---aauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaaggug
            +++++||||++++----+++++-------++-+++++--|+++++++------+++-++++++++|++--++++---++---|+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++------++-++++++++|||++++++-+++-+++++-++++--+++++++---+++
            +++++----++++----+++++-------++-+++++---+++++++------+++-++++++++-++--++++-||++----+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++-----|++-++++++++---++++++-+++-+++++|++++--+++++++-||+++
    REV:    cuguuaaaauguuguguuuagucuuuaguauauuuuaacucagaauugcaauaaacuaguaauaauagggcccac--uggaauuauuuuguacuugaaaagcaguaaagguuguaaguacaguuuauaauccgccu-auaauuuugaaacuuuaaaaauacuguuuu-aucgaguaaaggua--uac
                            *********************	17:::37	13--33	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:880.miRNA:5142	uaaucaauaccuuuaaaaaau
                           *********************	16:::36	12--32	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:880.miRNA:5143	auaaucaauaccuuuaaaaaa
                                                        *********************	45:::65	40--60	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:880.miRNA:5144	uaguuccacuuguucauuauu
                                                       *********************	44:::64	39--59	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:880.miRNA:5145	uuaguuccacuuguucauuau
                          *********************	15:::35	11--31	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:880.miRNA:5146	aauaaucaauaccuuuaaaaa
                             *********************	18:::38	14--34	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:880.miRNA:5147	aaucaauaccuuuaaaaaaug
>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:880
	cugcaugcaugugucgaaaaaggcgcuagacauccaaucucagauuuuuccauuagaaagcacauacaucccgacgaacaagaauaaucaauaccuuuaaaaaauguguuuuaguuccacuuguucauuauuucaaggguuuaacauugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcau
	.(((((((..(((((......)))))............................((((((.(((((((....(((((((((....(((((.......((.(((((..(((((((......(((.((((((((((..((((...((...(((((((((.((((.((...((((.(((((((.(((((.(((((((((......((.((((((((((((((.(((.(((((.((((..(((((((...(((....))).)))))))..))))))))).))).))))))...)))))))).)).....))))))))).))))).))))))).))))...)).)))).)))))))))....)).))))..)).)))))))).)))......)))))))...))))).)).......)))))....))))....)))))......(((........)))...)))))..))..))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1037.66.0	is_MIRNA
	VAL:	63.63	MeanVal:	1424.51367916667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacga----acaagaauaaucaauaccuuuaaaaaaugu-guuuuaguuccacuuguucauuauu-ucaaggguuuaacauu-gugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuu---aauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaaggug
            +++++||||++++----+++++-------++-+++++--|+++++++------+++-++++++++|++--++++---++---|+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++------++-++++++++|||++++++-+++-+++++-++++--+++++++---+++
            +++++----++++----+++++-------++-+++++---+++++++------+++-++++++++-++--++++-||++----+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++-----|++-++++++++---++++++-+++-+++++|++++--+++++++-||+++
    REV:    cuguuaaaauguuguguuuagucuuuaguauauuuuaacucagaauugcaauaaacuaguaauaauagggcccac--uggaauuauuuuguacuugaaaagcaguaaagguuguaaguacaguuuauaauccgccu-auaauuuugaaacuuuaaaaauacuguuuu-aucgaguaaaggua--uac
                            *********************	17:::37	13--33	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:881.miRNA:5148	uaaucaauaccuuuaaaaaau
                           *********************	16:::36	12--32	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:881.miRNA:5149	auaaucaauaccuuuaaaaaa
                                                        *********************	45:::65	40--60	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:881.miRNA:5150	uaguuccacuuguucauuauu
                                                       *********************	44:::64	39--59	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:881.miRNA:5151	uuaguuccacuuguucauuau
                          *********************	15:::35	11--31	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:881.miRNA:5152	aauaaucaauaccuuuaaaaa
                             *********************	18:::38	14--34	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:881.miRNA:5153	aaucaauaccuuuaaaaaaug
>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:881
	ccauuagaaagcacauacaucccgacgaacaagaauaaucaauaccuuuaaaaaauguguuuuaguuccacuuguucauuauuucaaggguuuaacauugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugc
	.((((((((((.(((((((....(((((((((....(((((.......((.(((((..(((((((......(((.((((((((((..((((...((...(((((((((.((((.((...((((.(((((((.(((((.(((((((((......((.((((((((((((((.(((.(((((.((((..(((((((...(((....))).)))))))..))))))))).))).))))))...)))))))).)).....))))))))).))))).))))))).))))...)).)))).)))))))))....)).))))..)).)))))))).)))......)))))))...))))).)).......)))))....))))....)))))......(((........)))...)))))..))..))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold1037.69.0	is_MIRNA
	VAL:	63.63	MeanVal:	1424.51367916667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacga----acaagaauaaucaauaccuuuaaaaaaugu-guuuuaguuccacuuguucauuauu-ucaaggguuuaacauu-gugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuu---aauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaaggug
            +++++||||++++----+++++-------++-+++++--|+++++++------+++-++++++++|++--++++---++---|+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++------++-++++++++|||++++++-+++-+++++-++++--+++++++---+++
            +++++----++++----+++++-------++-+++++---+++++++------+++-++++++++-++--++++-||++----+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++-----|++-++++++++---++++++-+++-+++++|++++--+++++++-||+++
    REV:    cuguuaaaauguuguguuuagucuuuaguauauuuuaacucagaauugcaauaaacuaguaauaauagggcccac--uggaauuauuuuguacuugaaaagcaguaaagguuguaaguacaguuuauaauccgccu-auaauuuugaaacuuuaaaaauacuguuuu-aucgaguaaaggua--uac
                            *********************	17:::37	13--33	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:882.miRNA:5154	uaaucaauaccuuuaaaaaau
                           *********************	16:::36	12--32	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:882.miRNA:5155	auaaucaauaccuuuaaaaaa
                                                        *********************	45:::65	40--60	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:882.miRNA:5156	uaguuccacuuguucauuauu
                                                       *********************	44:::64	39--59	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:882.miRNA:5157	uuaguuccacuuguucauuau
                          *********************	15:::35	11--31	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:882.miRNA:5158	aauaaucaauaccuuuaaaaa
                             *********************	18:::38	14--34	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:882.miRNA:5159	aaucaauaccuuuaaaaaaug
>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:882
	uuagaaagcacauacaucccgacgaacaagaauaaucaauaccuuuaaaaaauguguuuuaguuccacuuguucauuauuucaaggguuuaacauugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugc
	.(((((((.(((((((....(((((((((....(((((.......((.(((((..(((((((......(((.((((((((((..((((...((...(((((((((.((((.((...((((.(((((((.(((((.(((((((((......((.((((((((((((((.(((.(((((.((((..(((((((...(((....))).)))))))..))))))))).))).))))))...)))))))).)).....))))))))).))))).))))))).))))...)).)))).)))))))))....)).))))..)).)))))))).)))......)))))))...))))).)).......)))))....))))....)))))......(((........)))...)))))..))..))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1037.74.0	is_MIRNA
	VAL:	63.63	MeanVal:	1424.51367916667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacga----acaagaauaaucaauaccuuuaaaaaaugu-guuuuaguuccacuuguucauuauu-ucaaggguuuaacauu-gugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuu---aauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaaggug
            +++++||||++++----+++++-------++-+++++--|+++++++------+++-++++++++|++--++++---++---|+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++------++-++++++++|||++++++-+++-+++++-++++--+++++++---+++
            +++++----++++----+++++-------++-+++++---+++++++------+++-++++++++-++--++++-||++----+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++-----|++-++++++++---++++++-+++-+++++|++++--+++++++-||+++
    REV:    cuguuaaaauguuguguuuagucuuuaguauauuuuaacucagaauugcaauaaacuaguaauaauagggcccac--uggaauuauuuuguacuugaaaagcaguaaagguuguaaguacaguuuauaauccgccu-auaauuuugaaacuuuaaaaauacuguuuu-aucgaguaaaggua--uac
                            *********************	17:::37	13--33	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:883.miRNA:5160	uaaucaauaccuuuaaaaaau
                           *********************	16:::36	12--32	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:883.miRNA:5161	auaaucaauaccuuuaaaaaa
                                                        *********************	45:::65	40--60	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:883.miRNA:5162	uaguuccacuuguucauuauu
                                                       *********************	44:::64	39--59	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:883.miRNA:5163	uuaguuccacuuguucauuau
                          *********************	15:::35	11--31	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:883.miRNA:5164	aauaaucaauaccuuuaaaaa
                             *********************	18:::38	14--34	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:883.miRNA:5165	aaucaauaccuuuaaaaaaug
>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:883
	aagcacauacaucccgacgaacaagaauaaucaauaccuuuaaaaaauguguuuuaguuccacuuguucauuauuucaaggguuuaacauugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguua
	.(((..(((((....(((((((((....(((((.......((.(((((..(((((((......(((.((((((((((..((((...((...(((((((((.((((.((...((((.(((((((.(((((.(((((((((......((.((((((((((((((.(((.(((((.((((..(((((((...(((....))).)))))))..))))))))).))).))))))...)))))))).)).....))))))))).))))).))))))).))))...)).)))).)))))))))....)).))))..)).)))))))).)))......)))))))...))))).)).......)))))....))))....)))))......(((........)))...)))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold1037.79.0	is_MIRNA
	VAL:	63.63	MeanVal:	1424.51367916667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacga----acaagaauaaucaauaccuuuaaaaaaugu-guuuuaguuccacuuguucauuauu-ucaaggguuuaacauu-gugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuu---aauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaaggug
            +++++||||++++----+++++-------++-+++++--|+++++++------+++-++++++++|++--++++---++---|+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++------++-++++++++|||++++++-+++-+++++-++++--+++++++---+++
            +++++----++++----+++++-------++-+++++---+++++++------+++-++++++++-++--++++-||++----+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++-----|++-++++++++---++++++-+++-+++++|++++--+++++++-||+++
    REV:    cuguuaaaauguuguguuuagucuuuaguauauuuuaacucagaauugcaauaaacuaguaauaauagggcccac--uggaauuauuuuguacuugaaaagcaguaaagguuguaaguacaguuuauaauccgccu-auaauuuugaaacuuuaaaaauacuguuuu-aucgaguaaaggua--uac
                            *********************	17:::37	13--33	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:884.miRNA:5166	uaaucaauaccuuuaaaaaau
                           *********************	16:::36	12--32	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:884.miRNA:5167	auaaucaauaccuuuaaaaaa
                                                        *********************	45:::65	40--60	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:884.miRNA:5168	uaguuccacuuguucauuauu
                                                       *********************	44:::64	39--59	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:884.miRNA:5169	uuaguuccacuuguucauuau
                          *********************	15:::35	11--31	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:884.miRNA:5170	aauaaucaauaccuuuaaaaa
                             *********************	18:::38	14--34	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:884.miRNA:5171	aaucaauaccuuuaaaaaaug
>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:884
	cauacaucccgacgaacaagaauaaucaauaccuuuaaaaaauguguuuuaguuccacuuguucauuauuucaaggguuuaacauugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguaua
	.(((((....(((((((((....(((((.......((.(((((..(((((((......(((.((((((((((..((((...((...(((((((((.((((.((...((((.(((((((.(((((.(((((((((......((.((((((((((((((.(((.(((((.((((..(((((((...(((....))).)))))))..))))))))).))).))))))...)))))))).)).....))))))))).))))).))))))).))))...)).)))).)))))))))....)).))))..)).)))))))).)))......)))))))...))))).)).......)))))....))))....)))))......(((........)))...))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1037.88.0	is_MIRNA
	VAL:	22.39	MeanVal:	477.898576666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaauguguuuuaguuccacuuguucauuauu-ucaaggguuuaacauu-gugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuu---aauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaaggug
            ++++-++-+++++++------+++-++++++++|++--++++---++---|+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++------++-++++++++|||++++++-+++-+++++-++++--+++++++---+++
            ++++-++-+++++++------+++-++++++++-++--++++-||++----+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++-----|++-++++++++---++++++-+++-+++++|++++--+++++++-||+++
    REV:    uuuuaacucagaauugcaauaaacuaguaauaauagggcccac--uggaauuauuuuguacuugaaaagcaguaaagguuguaaguacaguuuauaauccgccu-auaauuuugaaacuuuaaaaauacuguuuu-aucgaguaaaggua--uac
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:885.miRNA:5172	uuaguuccacuuguucauuau
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:885.miRNA:5173	uaguuccacuuguucauuauu
                            *********************	17:::37	17--36	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:885.miRNA:5174	uccacuuguucauuauu-uca
                             *********************	18:::38	18--37	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:885.miRNA:5175	ccacuuguucauuauu-ucaa
                           *********************	16:::36	16--35	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:885.miRNA:5176	uuccacuuguucauuauu-uc
                         *********************	14:::34	14--33	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:885.miRNA:5177	aguuccacuuguucauuauu-
>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:885
	cgacgaacaagaauaaucaauaccuuuaaaaaauguguuuuaguuccacuuguucauuauuucaaggguuuaacauugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcau
	.........(((((((((.((((.....((((.((.(((((((......(((.((((((((((..((((...((...(((((((((.((((.((...((((.(((((((.(((((.(((((((((......((.((((((((((((((.(((.(((((.((((..(((((((...(((....))).)))))))..))))))))).))).))))))...)))))))).)).....))))))))).))))).))))))).))))...)).)))).)))))))))....)).))))..)).)))))))).)))......))))))).)).))))........(((((((((.(((....)))...)))))))))................)))).)))))..))))........

###########################################################################################################################

>scaffold1037.91.0	is_MIRNA
	VAL:	22.39	MeanVal:	477.898576666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaauguguuuuaguuccacuuguucauuauu-ucaaggguuuaacauu-gugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuu---aauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaaggug
            ++++-++-+++++++------+++-++++++++|++--++++---++---|+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++------++-++++++++|||++++++-+++-+++++-++++--+++++++---+++
            ++++-++-+++++++------+++-++++++++-++--++++-||++----+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++-----|++-++++++++---++++++-+++-+++++|++++--+++++++-||+++
    REV:    uuuuaacucagaauugcaauaaacuaguaauaauagggcccac--uggaauuauuuuguacuugaaaagcaguaaagguuguaaguacaguuuauaauccgccu-auaauuuugaaacuuuaaaaauacuguuuu-aucgaguaaaggua--uac
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:886.miRNA:5178	uuaguuccacuuguucauuau
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:886.miRNA:5179	uaguuccacuuguucauuauu
                            *********************	17:::37	17--36	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:886.miRNA:5180	uccacuuguucauuauu-uca
                             *********************	18:::38	18--37	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:886.miRNA:5181	ccacuuguucauuauu-ucaa
                           *********************	16:::36	16--35	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:886.miRNA:5182	uuccacuuguucauuauu-uc
                         *********************	14:::34	14--33	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:886.miRNA:5183	aguuccacuuguucauuauu-
>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:886
	cgaacaagaauaaucaauaccuuuaaaaaauguguuuuaguuccacuuguucauuauuucaaggguuuaacauugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugca
	......(((((((((.((((.....((((.((.(((((((......(((.((((((((((..((((...((...(((((((((.((((.((...((((.(((((((.(((((.(((((((((......((.((((((((((((((.(((.(((((.((((..(((((((...(((....))).)))))))..))))))))).))).))))))...)))))))).)).....))))))))).))))).))))))).))))...)).)))).)))))))))....)).))))..)).)))))))).)))......))))))).)).))))........(((((((((.(((....)))...)))))))))................)))).)))))..)))).......

###########################################################################################################################

>scaffold1037.96.0	is_MIRNA
	VAL:	22.39	MeanVal:	477.898576666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaauguguuuuaguuccacuuguucauuauu-ucaaggguuuaacauu-gugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuu---aauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaaggug
            ++++-++-+++++++------+++-++++++++|++--++++---++---|+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++------++-++++++++|||++++++-+++-+++++-++++--+++++++---+++
            ++++-++-+++++++------+++-++++++++-++--++++-||++----+++++++++-++++-++---++++-+++++++-+++++-+++++++++-----|++-++++++++---++++++-+++-+++++|++++--+++++++-||+++
    REV:    uuuuaacucagaauugcaauaaacuaguaauaauagggcccac--uggaauuauuuuguacuugaaaagcaguaaagguuguaaguacaguuuauaauccgccu-auaauuuugaaacuuuaaaaauacuguuuu-aucgaguaaaggua--uac
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:887.miRNA:5184	uuaguuccacuuguucauuau
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:887.miRNA:5185	uaguuccacuuguucauuauu
                            *********************	17:::37	17--36	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:887.miRNA:5186	uccacuuguucauuauu-uca
                             *********************	18:::38	18--37	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:887.miRNA:5187	ccacuuguucauuauu-ucaa
                           *********************	16:::36	16--35	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:887.miRNA:5188	uuccacuuguucauuauu-uc
                         *********************	14:::34	14--33	>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:887.miRNA:5189	aguuccacuuguucauuauu-
>>scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:887
	aagaauaaucaauaccuuuaaaaaauguguuuuaguuccacuuguucauuauuucaaggguuuaacauugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucug
	.(((((((((.((((.....((((.((.(((((((......(((.((((((((((..((((...((...(((((((((.((((.((...((((.(((((((.(((((.(((((((((......((.((((((((((((((.(((.(((((.((((..(((((((...(((....))).)))))))..))))))))).))).))))))...)))))))).)).....))))))))).))))).))))))).))))...)).)))).)))))))))....)).))))..)).)))))))).)))......))))))).)).))))........(((((((((.(((....)))...)))))))))................)))).)))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold1045.2145.0	is_MIRNA
	VAL:	9.48	MeanVal:	91.013671	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuugcaggcu-gggaauguagaaaacauccugaaugaccaau
            ++-++++++++-|+++++-+++----++-++-----+++-++++
            ++|++++++++--+++++|+++----++-++----|+++-++++
    REV:    cc-agcguccguuuccuu-cauaaucugaagucca-acuaguug
                                  *********************	23:::43	22--42	>>scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:888.miRNA:5190	gaaaacauccugaaugaccaa
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:888.miRNA:5191	agaaaacauccugaaugacca
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:888.miRNA:5192	aaaacauccugaaugaccaau
                               *********************	20:::40	19--39	>>scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:888.miRNA:5193	guagaaaacauccugaaugac
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:888.miRNA:5194	uagaaaacauccugaaugacc
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:888.miRNA:5195	caggcu-gggaauguagaaaa
>>scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:888
	gguuugcaggcugggaauguagaaaacauccugaaugaccaaugagaguugaucaaccugaagucuaauacuuccuuugccugcgaccu
	((.((((((((.(((((.(((....((.((.....(((.((((....)))).)))....)).))....))))))))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1045.2147.0	is_MIRNA
	VAL:	13.68	MeanVal:	131.350552	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugcaggcu-gggaauguagaaaacauccugaaugaccaau
            ++++++++-|+++++-+++----++-++-----+++-++++
            ++++++++--+++++|+++----++-++----|+++-++++
    REV:    agcguccguuuccuu-cauaaucugaagucca-acuaguug
                               *********************	20:::40	19--39	>>scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:889.miRNA:5196	gaaaacauccugaaugaccaa
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:889.miRNA:5197	agaaaacauccugaaugacca
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:889.miRNA:5198	aaaacauccugaaugaccaau
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:889.miRNA:5199	guagaaaacauccugaaugac
                             *********************	18:::38	17--37	>>scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:889.miRNA:5200	uagaaaacauccugaaugacc
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:889.miRNA:5201	caggcu-gggaauguagaaaa
>>scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:889
	uuugcaggcugggaauguagaaaacauccugaaugaccaaugagaguugaucaaccugaagucuaauacuuccuuugccugcgac
	.((((((((.(((((.(((....((.((.....(((.((((....)))).)))....)).))....))))))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1217.182.0	is_MIRNA
	VAL:	2.23	MeanVal:	16.179636	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcaucaauuggaugucucgagcaugggaauggagcuguaau-gucuuuauuguguaa
            ++++++-+++--++++++++-++++-----++++-++-++--|++++++-++-+++++
            ++++++-+++||++++++++-++++-----++++|++-++---++++++|++-+++++
    REV:    ucguagguag--uauaggguauguaguaaaaccu-gagaucaucagaaa-aggauauu
                                          *********************	31:::51	31--50	>>scaffold1217.Lu0910.pre-miRNA:890.miRNA:5202	uggagcuguaau-gucuuuau
                                        *********************	29:::49	29--48	>>scaffold1217.Lu0910.pre-miRNA:890.miRNA:5203	aauggagcuguaau-gucuuu
                                                 *********************	38:::58	38--57	>>scaffold1217.Lu0910.pre-miRNA:890.miRNA:5204	guaau-gucuuuauuguguaa
                                                *********************	37:::57	37--56	>>scaffold1217.Lu0910.pre-miRNA:890.miRNA:5205	uguaau-gucuuuauugugua
                                         *********************	30:::50	30--49	>>scaffold1217.Lu0910.pre-miRNA:890.miRNA:5206	auggagcuguaau-gucuuua
                                           *********************	32:::52	32--51	>>scaffold1217.Lu0910.pre-miRNA:890.miRNA:5207	ggagcuguaau-gucuuuauu
>>scaffold1217.Lu0910.pre-miRNA:890
	aagcaucaauuggaugucucgagcaugggaauggagcuguaaugucuuuauuguguaauugauagcaacagccaggaaaucaauagcuccgcuuugcuuuuguucuggcauuguuccauaacuugguagaaauugucagguuagcugaaggaagguaauauuugucaaaauaugagguaauaauccuuuuuuucuuauugaucuugaaugauaagcaacucuauuauaaauagaguuguacaauuaggguuagaguccaaguccuuauaggaaaagacuacuagaguccaaaaugauguaugggauaugauggaugcug
	.((((((.(((..((((((((.((((.....((((.((.((..((((((.((.(((((.....(((((..(((((((...(((.(((........))).)))))))))).))))).....((((((.(((((...((((.....))))..(((((...((((..(((.....)))...))))..))))).)))))..((((((((((.((....((((((((((.....)))))))))).)).))))))))))...))))))..))))).))))))))...)).)))))).....)))).))))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1238.337.0	is_MIRNA
	VAL:	2.28	MeanVal:	36.9193416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            ++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            ++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                      *********************	27:::47	24--44	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891.miRNA:5208	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891.miRNA:5209	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                        *********************	29:::49	26--46	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891.miRNA:5210	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891.miRNA:5211	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                          *********************	31:::51	28--48	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891.miRNA:5212	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                         *********************	30:::50	27--47	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891.miRNA:5213	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891
	guaguaaaaaaacuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu
	((((((......(((.((((((..((((((..((((..(((((((.((((((((((((.(((......(((((((((.....))))))))).......(((((..((....))..)))))............))).))))))).))))).)).)))))..))))......((...((((.....(((....))).......))))...)).))))))..((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).)))))))).)))....))))))......(((((....((((..((.....))..)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1238.337.1	is_MIRNA
	VAL:	2.28	MeanVal:	36.9193416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            ++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            ++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                      *********************	27:::47	24--44	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892.miRNA:5214	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892.miRNA:5215	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                        *********************	29:::49	26--46	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892.miRNA:5216	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892.miRNA:5217	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                          *********************	31:::51	28--48	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892.miRNA:5218	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                         *********************	30:::50	27--47	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892.miRNA:5219	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892
	guaguaaaaaaacuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu
	((((((......(((.((((((..((((((..((((..(((((((.((((((((((((.(((......(((((((((.....))))))))).......(((((..((....))..)))))............))).))))))).))))).)).)))))..))))......((...((((.....(((....))).......))))...)).))))))..((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).)))))))).)))....))))))......(((((....((((((((.....)))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1238.348.0	is_MIRNA
	VAL:	2.28	MeanVal:	36.9193416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            ++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            ++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                      *********************	27:::47	24--44	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893.miRNA:5220	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893.miRNA:5221	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                        *********************	29:::49	26--46	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893.miRNA:5222	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893.miRNA:5223	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                          *********************	31:::51	28--48	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893.miRNA:5224	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                         *********************	30:::50	27--47	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893.miRNA:5225	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893
	acuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu
	.(((.((((((..((((((..((((..(((((((.((((((((((((.(((......(((((((((.....))))))))).......(((((..((....))..)))))............))).))))))).))))).)).)))))..))))......((...((((.....(((....))).......))))...)).))))))..((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).)))))))).))).(((((.....)))))(((((....((((..((.....))..)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1238.402.0	is_MIRNA
	VAL:	9.72	MeanVal:	157.574175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    uucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894.miRNA:5226	agagagaguaaaaaaaaaaau
                               *********************	20:::40	18--38	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894.miRNA:5227	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                           *********************	16:::36	14--34	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894.miRNA:5228	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                 *********************	22:::42	20--40	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894.miRNA:5229	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                             *********************	18:::38	16--36	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894.miRNA:5230	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894.miRNA:5231	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894
	cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu
	.(((....((((((((.................(((((..((....))..)))))...(((((........((((((.((.(((.(((.....(((((((((((...))))))......(((....)))........)))))....)))))).))..))))))...((((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).))))))).........))))).))))))))....)))....(((((....((((..((.....))..)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1238.402.1	is_MIRNA
	VAL:	2.28	MeanVal:	36.9193416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            ++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            ++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                      *********************	27:::47	24--44	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895.miRNA:5232	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895.miRNA:5233	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                        *********************	29:::49	26--46	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895.miRNA:5234	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895.miRNA:5235	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                          *********************	31:::51	28--48	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895.miRNA:5236	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                         *********************	30:::50	27--47	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895.miRNA:5237	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895
	cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu
	.(((....((((((((.................(((((..((....))..)))))...(((((...............(((((.((((((..(((...((((((...))))))......(((....)))......)))..))))))..))))).((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).)).))))).))))))))....)))....(((((....((((..((.....))..)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1238.402.2	is_MIRNA
	VAL:	9.72	MeanVal:	157.574175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    uucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896.miRNA:5238	agagagaguaaaaaaaaaaau
                               *********************	20:::40	18--38	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896.miRNA:5239	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                           *********************	16:::36	14--34	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896.miRNA:5240	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                 *********************	22:::42	20--40	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896.miRNA:5241	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                             *********************	18:::38	16--36	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896.miRNA:5242	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896.miRNA:5243	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896
	cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu
	.(((....((((((((.................(((((..((....))..)))))...(((((........((((((.((.(((.(((.....(((((((((((...))))))......(((....)))........)))))....)))))).))..))))))...((((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).))))))).........))))).))))))))....)))....(((((....((((((((.....)))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1238.409.0	is_MIRNA
	VAL:	2.28	MeanVal:	36.9193416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            ++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            ++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                      *********************	27:::47	24--44	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897.miRNA:5244	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897.miRNA:5245	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                        *********************	29:::49	26--46	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897.miRNA:5246	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897.miRNA:5247	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                          *********************	31:::51	28--48	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897.miRNA:5248	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                         *********************	30:::50	27--47	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897.miRNA:5249	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897
	gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu
	.((((((((.................(((((..((....))..)))))...(((((...............(((((.((((((..(((...((((((...))))))......(((....)))......)))..))))))..))))).((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).)).))))).))))))))...........(((((....((((..((.....))..)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1238.409.1	is_MIRNA
	VAL:	9.72	MeanVal:	157.574175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    uucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898.miRNA:5250	agagagaguaaaaaaaaaaau
                               *********************	20:::40	18--38	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898.miRNA:5251	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                           *********************	16:::36	14--34	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898.miRNA:5252	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                 *********************	22:::42	20--40	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898.miRNA:5253	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                             *********************	18:::38	16--36	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898.miRNA:5254	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898.miRNA:5255	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898
	gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu
	.((((((((.................(((((..((....))..)))))...(((((........((((((.((.(((.(((.....(((((((((((...))))))......(((....)))........)))))....)))))).))..))))))...((((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).))))))).........))))).))))))))...........(((((....((((..((.....))..)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1238.409.2	is_MIRNA
	VAL:	2.28	MeanVal:	36.9193416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            ++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            ++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                      *********************	27:::47	24--44	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899.miRNA:5256	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899.miRNA:5257	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                        *********************	29:::49	26--46	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899.miRNA:5258	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899.miRNA:5259	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                          *********************	31:::51	28--48	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899.miRNA:5260	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                         *********************	30:::50	27--47	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899.miRNA:5261	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899
	gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu
	.((((((((.................(((((..((....))..)))))...(((((...............(((((.((((((..(((...((((((...))))))......(((....)))......)))..))))))..))))).((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).)).))))).))))))))...........(((((....((((((((.....)))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1238.414.0	is_MIRNA
	VAL:	9.72	MeanVal:	157.574175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    uucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900.miRNA:5262	agagagaguaaaaaaaaaaau
                               *********************	20:::40	18--38	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900.miRNA:5263	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                           *********************	16:::36	14--34	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900.miRNA:5264	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                 *********************	22:::42	20--40	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900.miRNA:5265	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                             *********************	18:::38	16--36	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900.miRNA:5266	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900.miRNA:5267	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900
	ccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga
	.(((((((..(((.((.((..(((((..((....))..)))))...(((((........((((((.((.(((.(((.....(((((((((((...))))))......(((....)))........)))))....)))))).))..))))))...((((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).))))))).........))))).(((.(((((.....))))).)))....)).)).)))...))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold1238.414.1	is_MIRNA
	VAL:	2.28	MeanVal:	36.9193416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            ++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            ++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                      *********************	27:::47	24--44	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901.miRNA:5268	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901.miRNA:5269	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                        *********************	29:::49	26--46	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901.miRNA:5270	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901.miRNA:5271	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                          *********************	31:::51	28--48	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901.miRNA:5272	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                         *********************	30:::50	27--47	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901.miRNA:5273	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901
	ccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga
	.(((((((..(((.((.((..(((((..((....))..)))))...(((((...............(((((.((((((..(((...((((((...))))))......(((....)))......)))..))))))..))))).((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).)).))))).(((.(((((.....))))).)))....)).)).)))...))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold1238.422.0	is_MIRNA
	VAL:	2.59	MeanVal:	41.9115083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacacc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++---++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++---++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ucugggggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902.miRNA:5274	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902.miRNA:5275	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902.miRNA:5276	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902.miRNA:5277	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                                *********************	37:::57	34--54	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902.miRNA:5278	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                               *********************	36:::56	33--53	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902.miRNA:5279	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902
	uugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu
	.(((((.......(((((..((....))..)))))....))))).....((((((.(((...............))).)))))).((((((.(((.((((((....)))......((((((((.....(((...((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).))...))).(((.(((((.....))))).))).)))))))).......))).))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1238.422.1	is_MIRNA
	VAL:	2.59	MeanVal:	41.9115083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacacc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++---++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++---++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ucugggggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903.miRNA:5280	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903.miRNA:5281	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903.miRNA:5282	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903.miRNA:5283	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                                *********************	37:::57	34--54	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903.miRNA:5284	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                               *********************	36:::56	33--53	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903.miRNA:5285	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903
	uugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu
	.(((((.......(((((..((....))..)))))....))))).....(((((..((((....))))..........((((((((((..((((.....(((....))).......))))........(((...((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).))...))).))))))))))....)))))(((((....((((..((.....))..)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1238.433.0	is_MIRNA
	VAL:	9.72	MeanVal:	157.574175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    uucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904.miRNA:5286	agagagaguaaaaaaaaaaau
                               *********************	20:::40	18--38	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904.miRNA:5287	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                           *********************	16:::36	14--34	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904.miRNA:5288	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                 *********************	22:::42	20--40	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904.miRNA:5289	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                             *********************	18:::38	16--36	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904.miRNA:5290	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904.miRNA:5291	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904
	gcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg
	.(((.((((((..((((((((......(((((........((((((.((.(((.(((.....(((((((((((...))))))......(((....)))........)))))....)))))).))..))))))...((((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).))))))).........))))).(((.(((((.....))))).))).......))))).)))..)))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold1238.433.1	is_MIRNA
	VAL:	2.28	MeanVal:	36.9193416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            ++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            ++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                      *********************	27:::47	24--44	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905.miRNA:5292	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905.miRNA:5293	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                        *********************	29:::49	26--46	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905.miRNA:5294	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905.miRNA:5295	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                          *********************	31:::51	28--48	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905.miRNA:5296	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                         *********************	30:::50	27--47	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905.miRNA:5297	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905
	gcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg
	.(((.((((((..((((((((......(((((...............(((((.((((((..(((...((((((...))))))......(((....)))......)))..))))))..))))).((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).)).))))).(((.(((((.....))))).))).......))))).)))..)))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold1238.437.0	is_MIRNA
	VAL:	2.28	MeanVal:	36.9193416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            ++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            ++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                      *********************	27:::47	24--44	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906.miRNA:5298	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906.miRNA:5299	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                        *********************	29:::49	26--46	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906.miRNA:5300	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906.miRNA:5301	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                          *********************	31:::51	28--48	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906.miRNA:5302	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                         *********************	30:::50	27--47	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906.miRNA:5303	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906
	accuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga
	.((((((..((((((((......(((((...............(((((.((((((..(((...((((((...))))))......(((....)))......)))..))))))..))))).((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).)).))))).(((.(((((.....))))).))).......))))).)))..)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1238.437.1	is_MIRNA
	VAL:	9.72	MeanVal:	157.574175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    uucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907.miRNA:5304	agagagaguaaaaaaaaaaau
                               *********************	20:::40	18--38	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907.miRNA:5305	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                           *********************	16:::36	14--34	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907.miRNA:5306	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                 *********************	22:::42	20--40	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907.miRNA:5307	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                             *********************	18:::38	16--36	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907.miRNA:5308	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907.miRNA:5309	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907
	accuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga
	.((((((..((((((((......(((((........((((((.((.(((.(((.....(((((((((((...))))))......(((....)))........)))))....)))))).))..))))))...((((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).))))))).........))))).(((.(((((.....))))).))).......))))).)))..)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1238.452.0	is_MIRNA
	VAL:	2.59	MeanVal:	41.9115083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacacc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++---++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++---++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ucugggggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908.miRNA:5310	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908.miRNA:5311	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908.miRNA:5312	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908.miRNA:5313	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                                *********************	37:::57	34--54	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908.miRNA:5314	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                               *********************	36:::56	33--53	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908.miRNA:5315	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908
	gguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu
	((((.....))))......((((((.(((...............))).)))))).((((((.(((.((((((....)))......((((((((.....(((...((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).))...))).(((.(((((.....))))).))).)))))))).......))).))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1238.452.1	is_MIRNA
	VAL:	2.59	MeanVal:	41.9115083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacacc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++---++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++---++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ucugggggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909.miRNA:5316	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909.miRNA:5317	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909.miRNA:5318	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909.miRNA:5319	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                                *********************	37:::57	34--54	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909.miRNA:5320	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                               *********************	36:::56	33--53	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909.miRNA:5321	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909
	gguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu
	((((.....))))......(((((..((((....))))..........((((((((((..((((.....(((....))).......))))........(((...((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).))...))).))))))))))....)))))(((((....((((..((.....))..)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1238.459.0	is_MIRNA
	VAL:	9.72	MeanVal:	157.574175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    uucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910.miRNA:5322	agagagaguaaaaaaaaaaau
                               *********************	20:::40	18--38	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910.miRNA:5323	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                           *********************	16:::36	14--34	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910.miRNA:5324	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                 *********************	22:::42	20--40	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910.miRNA:5325	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                             *********************	18:::38	16--36	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910.miRNA:5326	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910.miRNA:5327	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910
	aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu
	.(((((........((((((.((.(((.(((.....(((((((((((...))))))......(((....)))........)))))....)))))).))..))))))...((((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).))))))).........))))).(((.(((((.....))))).))).....((((..((.....))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold1238.459.1	is_MIRNA
	VAL:	2.28	MeanVal:	36.9193416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            ++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            ++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                      *********************	27:::47	24--44	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:5328	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:5329	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                        *********************	29:::49	26--46	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:5330	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:5331	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                          *********************	31:::51	28--48	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:5332	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                         *********************	30:::50	27--47	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:5333	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911
	aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu
	.(((((...............(((((.((((((..(((...((((((...))))))......(((....)))......)))..))))))..))))).((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).)).))))).(((.(((((.....))))).))).....((((..((.....))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold1238.459.2	is_MIRNA
	VAL:	9.72	MeanVal:	157.574175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    uucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912.miRNA:5334	agagagaguaaaaaaaaaaau
                               *********************	20:::40	18--38	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912.miRNA:5335	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                           *********************	16:::36	14--34	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912.miRNA:5336	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                 *********************	22:::42	20--40	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912.miRNA:5337	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                             *********************	18:::38	16--36	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912.miRNA:5338	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912.miRNA:5339	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912
	aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu
	.(((((........((((((.((.(((.(((.....(((((((((((...))))))......(((....)))........)))))....)))))).))..))))))...((((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).))))))).........))))).(((.(((((.....))))).))).....((((((((.....)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1238.470.0	is_MIRNA
	VAL:	2.59	MeanVal:	41.9115083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacacc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++---++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++---++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ucugggggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913.miRNA:5340	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913.miRNA:5341	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913.miRNA:5342	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913.miRNA:5343	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                                *********************	37:::57	34--54	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913.miRNA:5344	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                               *********************	36:::56	33--53	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913.miRNA:5345	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913
	uuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu
	.((((((.(((...............))).)))))).((((((.(((.((((((....)))......((((((((.....(((...((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).))...))).(((.(((((.....))))).))).)))))))).......))).))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1238.470.1	is_MIRNA
	VAL:	2.59	MeanVal:	41.9115083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacacc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++---++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++---++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ucugggggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914.miRNA:5346	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914.miRNA:5347	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914.miRNA:5348	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914.miRNA:5349	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                                *********************	37:::57	34--54	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914.miRNA:5350	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                               *********************	36:::56	33--53	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914.miRNA:5351	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914
	uuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu
	.(((((..((((....))))..........((((((((((..((((.....(((....))).......))))........(((...((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).))...))).))))))))))....)))))(((((....((((..((.....))..)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1238.477.0	is_MIRNA
	VAL:	2.59	MeanVal:	41.9115083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacacc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++---++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++---++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ucugggggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915.miRNA:5352	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915.miRNA:5353	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915.miRNA:5354	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915.miRNA:5355	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                                *********************	37:::57	34--54	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915.miRNA:5356	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                               *********************	36:::56	33--53	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915.miRNA:5357	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915
	uuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu
	.((((....)))).................((((((.(((.((((((....)))......((((((((.....(((...((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).))...))).(((.(((((.....))))).))).)))))))).......))).))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1238.506.0	is_MIRNA
	VAL:	2.59	MeanVal:	41.9115083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacacc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++---++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++---++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ucugggggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916.miRNA:5358	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916.miRNA:5359	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916.miRNA:5360	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916.miRNA:5361	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                                *********************	37:::57	34--54	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916.miRNA:5362	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                               *********************	36:::56	33--53	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916.miRNA:5363	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916
	cccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu
	.((((((.(((.((((((....)))......((((((((.....(((...((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).))...))).(((.(((((.....))))).))).)))))))).......))).))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1238.521.0	is_MIRNA
	VAL:	2.59	MeanVal:	41.9115083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacacc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++---++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++---++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ucugggggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:5364	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:5365	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:5366	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:5367	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                                *********************	37:::57	34--54	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:5368	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                               *********************	36:::56	33--53	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:5369	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917
	gcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg
	.(((((.(((..(((...(((((......(((...((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).))...))).(((.(((((.....))))).))).......)))))..)))..))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1238.537.0	is_MIRNA
	VAL:	2.59	MeanVal:	41.9115083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacacc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++---++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++---++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ucugggggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918.miRNA:5370	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918.miRNA:5371	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918.miRNA:5372	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918.miRNA:5373	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                                *********************	37:::57	34--54	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918.miRNA:5374	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                               *********************	36:::56	33--53	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918.miRNA:5375	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918
	gaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu
	((((((((.....(((...((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).))...))).(((.(((((.....))))).))).)))))))).((((..((.....))..))))

###########################################################################################################################

>scaffold1238.547.0	is_MIRNA
	VAL:	2.59	MeanVal:	41.9115083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacacc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++---++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++---++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ucugggggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919.miRNA:5376	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919.miRNA:5377	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919.miRNA:5378	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919.miRNA:5379	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                                *********************	37:::57	34--54	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919.miRNA:5380	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                               *********************	36:::56	33--53	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919.miRNA:5381	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919
	uuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu
	...(((...((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).))...))).(((.(((((.....))))).))).....((((..((.....))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold1238.547.1	is_MIRNA
	VAL:	2.59	MeanVal:	41.9115083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacacc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++---++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++---++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ucugggggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920.miRNA:5382	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920.miRNA:5383	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920.miRNA:5384	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920.miRNA:5385	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                                *********************	37:::57	34--54	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920.miRNA:5386	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                               *********************	36:::56	33--53	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920.miRNA:5387	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920
	uuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu
	...(((...((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).))...))).(((.(((((.....))))).))).....((((((((.....)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1238.555.0	is_MIRNA
	VAL:	2.28	MeanVal:	36.9193416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            ++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            ++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                      *********************	27:::47	24--44	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921.miRNA:5388	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921.miRNA:5389	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                        *********************	29:::49	26--46	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921.miRNA:5390	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921.miRNA:5391	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                          *********************	31:::51	28--48	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921.miRNA:5392	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                         *********************	30:::50	27--47	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921.miRNA:5393	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921
	accaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu
	.((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).)).....((((..(((((.....))))).))))....((((..((.....))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold1238.555.1	is_MIRNA
	VAL:	2.28	MeanVal:	36.9193416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-aagauacacaaaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            ++|++++++-----++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            ++-++++++|||||++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ggauucuau-----ucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                                      *********************	27:::47	24--44	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922.miRNA:5394	agagagaguaaaaaaaaaaau
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922.miRNA:5395	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                                        *********************	29:::49	26--46	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922.miRNA:5396	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922.miRNA:5397	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                                          *********************	31:::51	28--48	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922.miRNA:5398	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                         *********************	30:::50	27--47	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922.miRNA:5399	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922
	accaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu
	.((((((((.....(((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).)))))))))))).)).....((((..(((((.....))))).))))....((((((((.....)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1238.559.0	is_MIRNA
	VAL:	9.72	MeanVal:	157.574175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    uucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923.miRNA:5400	agagagaguaaaaaaaaaaau
                               *********************	20:::40	18--38	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923.miRNA:5401	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                           *********************	16:::36	14--34	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923.miRNA:5402	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                 *********************	22:::42	20--40	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923.miRNA:5403	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                             *********************	18:::38	16--36	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923.miRNA:5404	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923.miRNA:5405	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923
	agauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu
	.(((((...((((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).))))))).((((((.....))))))...)))))........(((((....((((..((.....))..)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1238.559.1	is_MIRNA
	VAL:	9.72	MeanVal:	157.574175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    uucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924.miRNA:5406	agagagaguaaaaaaaaaaau
                               *********************	20:::40	18--38	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924.miRNA:5407	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                           *********************	16:::36	14--34	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924.miRNA:5408	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                 *********************	22:::42	20--40	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924.miRNA:5409	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                             *********************	18:::38	16--36	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924.miRNA:5410	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924.miRNA:5411	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924
	agauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu
	.(((((...((((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).))))))).((((((.....))))))...)))))........(((((....((((((((.....)))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1238.567.0	is_MIRNA
	VAL:	9.72	MeanVal:	157.574175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    uucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925.miRNA:5412	agagagaguaaaaaaaaaaau
                               *********************	20:::40	18--38	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925.miRNA:5413	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                           *********************	16:::36	14--34	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925.miRNA:5414	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                 *********************	22:::42	20--40	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925.miRNA:5415	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                             *********************	18:::38	16--36	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925.miRNA:5416	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925.miRNA:5417	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925
	aaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu
	.((((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).))))))).((((((.....)))))).(((((.....)))))(((((....((((..((.....))..)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1238.567.1	is_MIRNA
	VAL:	9.72	MeanVal:	157.574175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggauu-agua-agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++++++|+++-|+++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++++++-+++--+++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    uucuugauucgggucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926.miRNA:5418	agagagaguaaaaaaaaaaau
                               *********************	20:::40	18--38	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926.miRNA:5419	aguaaaaaaaaaaauuauguu
                           *********************	16:::36	14--34	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926.miRNA:5420	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                 *********************	22:::42	20--40	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926.miRNA:5421	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                             *********************	18:::38	16--36	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926.miRNA:5422	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926.miRNA:5423	gagaguaaaaaaaaaaauuau
>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926
	aaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu
	.((((((((((.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..))).))))))).((((((.....)))))).(((((.....)))))(((((....((((((((.....)))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1238.578.0	is_MIRNA
	VAL:	26.13	MeanVal:	414.2388285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaa
            +++++++++++++---++++++++++--------------++-++++
            +++++++++++++-||++++++++++--------||||||++|++++
    REV:    ucucucucauuuua--uuuuaguacauaacuugg------gc-cguu
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5424	aguaaaaaaaaaaauuauguu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5425	agagaguaaaaaaaaaaauua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5426	uaaaaaaaaaaauuauguuuu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5427	agaguaaaaaaaaaaauuaug
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5428	gagaguaaaaaaaaaaauuau
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5429	guaaaaaaaaaaauuauguuu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5430	gagaguaaaaaaaaaaauuau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5431	gagagaguaaaaaaaaaaauu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5432	agaguaaaaaaaaaaauuaug
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5433	auguuuuuaaaauuuuaacgu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5434	agagaguaaaaaaaaaaauua
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5435	uauguuuuuaaaauuuuaacg
>scaffold1253.152.0	is_MIRNA
	VAL:	159.42	MeanVal:	2680.41522666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cu-cc-agaucccuauauaucagggauuacaauacc-acuuacucuaucuaauauuau
            ++|++|+++++++++++-++-+++++++++--++++|+++-++-----++-+++++++
            ++-++-+++++++++++-++-+++++++++--++++-+++-++---||++|+++++++
    REV:    gauggauuuggggauguuuaaucccuaaugggauggaugguuguau--ga-uauaaua
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1253.Lu0910.pre-miRNA:928.miRNA:5436	uauauaucagggauuacaaua
                          *********************	15:::35	13--33	>>scaffold1253.Lu0910.pre-miRNA:928.miRNA:5437	auauaucagggauuacaauac
                        *********************	13:::33	11--31	>>scaffold1253.Lu0910.pre-miRNA:928.miRNA:5438	cuauauaucagggauuacaau
                    *********************	9:::29	7--27	>>scaffold1253.Lu0910.pre-miRNA:928.miRNA:5439	aucccuauauaucagggauua
                      *********************	11:::31	9--29	>>scaffold1253.Lu0910.pre-miRNA:928.miRNA:5440	cccuauauaucagggauuaca
                       *********************	12:::32	10--30	>>scaffold1253.Lu0910.pre-miRNA:928.miRNA:5441	ccuauauaucagggauuacaa
>>scaffold1253.Lu0910.pre-miRNA:928
	gucucacacuccagaucccuauauaucagggauuacaauaccacuuacucuaucuaauauuauacagcuuguagaauuacagcacauaguuacccuaauuaguaguauuaggcguaggauuugcagaaucauaucuagccuaauuacccuaauuaguagcagaauaauauaguauguugguagguaggguaaucccuaauuuguagggguuuagguaggauaaucccugauuuguagagauuaucaagagacgauucugcuccucuaggaacagugucuguguauauauguauguauggcaguagaacagaaauaacaagcacagaauauaugaauauucuguu
	(((((...(((((((((((((((.((.(((((((((..(((((((.((.....((.(((((((...((.((((....)))))).....(((((..(((((((....(((((((...((((.((......)).)))).)))))))....))))))))))))...)))))))))...)).))).))))..))))))))).)).))))))))))).)).))(((((((.(((.....))).)))))))..)))))....(((.(((....))).)))..(((((...(((.(((.......))))))..)))))..........(((((((((....))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1253.152.1	is_MIRNA
	VAL:	159.42	MeanVal:	2680.41522666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cu-cc-agaucccuauauaucagggauuacaauacc-acuuacucuaucuaauauuau
            ++|++|+++++++++++-++-+++++++++--++++|+++-++-----++-+++++++
            ++-++-+++++++++++-++-+++++++++--++++-+++-++---||++|+++++++
    REV:    gauggauuuggggauguuuaaucccuaaugggauggaugguuguau--ga-uauaaua
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1253.Lu0910.pre-miRNA:929.miRNA:5442	uauauaucagggauuacaaua
                          *********************	15:::35	13--33	>>scaffold1253.Lu0910.pre-miRNA:929.miRNA:5443	auauaucagggauuacaauac
                        *********************	13:::33	11--31	>>scaffold1253.Lu0910.pre-miRNA:929.miRNA:5444	cuauauaucagggauuacaau
                    *********************	9:::29	7--27	>>scaffold1253.Lu0910.pre-miRNA:929.miRNA:5445	aucccuauauaucagggauua
                      *********************	11:::31	9--29	>>scaffold1253.Lu0910.pre-miRNA:929.miRNA:5446	cccuauauaucagggauuaca
                       *********************	12:::32	10--30	>>scaffold1253.Lu0910.pre-miRNA:929.miRNA:5447	ccuauauaucagggauuacaa
>>scaffold1253.Lu0910.pre-miRNA:929
	gucucacacuccagaucccuauauaucagggauuacaauaccacuuacucuaucuaauauuauacagcuuguagaauuacagcacauaguuacccuaauuaguaguauuaggcguaggauuugcagaaucauaucuagccuaauuacccuaauuaguagcagaauaauauaguauguugguagguaggguaaucccuaauuuguagggguuuagguaggauaaucccugauuuguagagauuaucaagagacgauucugcuccucuaggaacagugucuguguauauauguauguauggcaguagaacagaaauaacaagcacagaauauaugaauauucuguu
	(((((...(((((((((((((((.((.(((((((((..(((((((.((.....((.(((((((...((.((((....)))))).....(((((..(((((((....(((((((...((((.((......)).)))).)))))))....))))))))))))...)))))))))...)).))).))))..))))))))).)).))))))))))).)).))(((((((.(((.....))).)))))))..)))))..(((((.(((....)))....((((((..(((....)))..)).))))......))))).........(((((((((....))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1301.219.0	is_MIRNA
	VAL:	1.83	MeanVal:	19.728478	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauaaagcuaaauuaaugaauccuugagagaauga--ucgaucguuuuuuaaacaauccauuug--aacc-ca-cgauuagucucuuccuccuaaccgcuuacauguggguggua---agca--ugaucgaucguuuuuuaaac
            ++++-++++----------+++++++---++++++-||++++-++--++++---++++--+++++||++++|++|+++++-+++---++---++-+++++++++++++++++++--|||++--||++++-++++++------+++
            ++++|++++---------|+++++++---++++++---++++-++--++++-||++++--+++++--++++-++-+++++-+++-||++-||++-+++++++++++++++++++-----++----++++-++++++------+++
    REV:    agua-uucgucaacccca-uuagggaaaaucuuauaaaaguuugcccaaagg--guugauuaaaccuuuggaguaguuaacuagu--agc--gaaugguggguguacauucgccuauccuccuucacugucuagcacccaaguug
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1301.Lu0910.pre-miRNA:930.miRNA:5448	cauaaagcuaaauuaaugaau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1301.Lu0910.pre-miRNA:930.miRNA:5449	auaaagcuaaauuaaugaauc
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1301.Lu0910.pre-miRNA:930.miRNA:5450	aagcuaaauuaaugaauccuu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1301.Lu0910.pre-miRNA:930.miRNA:5451	uaaagcuaaauuaaugaaucc
                                                     *********************	42:::62	40--60	>>scaffold1301.Lu0910.pre-miRNA:930.miRNA:5452	aucguuuuuuaaacaauccau
                                                        *********************	45:::65	43--63	>>scaffold1301.Lu0910.pre-miRNA:930.miRNA:5453	guuuuuuaaacaauccauuug
>>scaffold1301.Lu0910.pre-miRNA:930
	cucauaaagcuaaauuaaugaauccuugagagaaugaucgaucguuuuuuaaacaauccauuugaacccacgauuagucucuuccuccuaaccgcuuacaugugggugguaagcaugaucgaucguuuuuuaaacaauccaguugaacccacgaucugucacuuccuccuauccgcuuacaugugggugguaagcgaugaucaauugaugagguuuccaaauuaguugggaaacccguuugaaaauauucuaaaagggauuaccccaacugcuuaugaa
	.((((.((((..........(((((((...((((((.((((.((..((((...((((..((((((((((((((((.(((...((...((.(((((((((((((((((((..((..((((.((((((......(((......)))......)))))).))))....)).....))))))))))))))))))).)).)).))).))))).)).))))..)))))..)))).))))..)).))))...))))))...))))))).........)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1301.238.0	is_MIRNA
	VAL:	1.32	MeanVal:	11.809525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauccuugagagaauga--ucgaucguuuuuuaaacaauccauuug--aacc-ca-cgauuagucucuuccuccuaaccgcuuacauguggguggua---agca--ugaucgaucguuuuuuaaac
            +++++++---++++++-||++++-++--++++---++++--+++++||++++|++|+++++-+++---++---++-+++++++++++++++++++--|||++--||++++-++++++------+++
            +++++++---++++++---++++-++--++++-||++++--+++++--++++-++-+++++-+++-||++-||++-+++++++++++++++++++-----++----++++-++++++------+++
    REV:    uuagggaaaaucuuauaaaaguuugcccaaagg--guugauuaaaccuuuggaguaguuaacuagu--agc--gaaugguggguguacauucgccuauccuccuucacugucuagcacccaaguug
                                  *********************	23:::43	21--41	>>scaffold1301.Lu0910.pre-miRNA:931.miRNA:5454	aucguuuuuuaaacaauccau
                                     *********************	26:::46	24--44	>>scaffold1301.Lu0910.pre-miRNA:931.miRNA:5455	guuuuuuaaacaauccauuug
                                   *********************	24:::44	22--42	>>scaffold1301.Lu0910.pre-miRNA:931.miRNA:5456	ucguuuuuuaaacaauccauu
                                    *********************	25:::45	23--43	>>scaffold1301.Lu0910.pre-miRNA:931.miRNA:5457	cguuuuuuaaacaauccauuu
                                              *********************	35:::55	33--50	>>scaffold1301.Lu0910.pre-miRNA:931.miRNA:5458	acaauccauuug--aacc-ca
                                         *********************	30:::50	28--46	>>scaffold1301.Lu0910.pre-miRNA:931.miRNA:5459	uuuaaacaauccauuug--aa
>>scaffold1301.Lu0910.pre-miRNA:931
	gaauccuugagagaaugaucgaucguuuuuuaaacaauccauuugaacccacgauuagucucuuccuccuaaccgcuuacaugugggugguaagcaugaucgaucguuuuuuaaacaauccaguugaacccacgaucugucacuuccuccuauccgcuuacaugugggugguaagcgaugaucaauugaugagguuuccaaauuaguugggaaacccguuugaaaauauucuaaaagggauua
	.(((((((...((((((.((((.((..((((...((((..((((((((((((((((.(((...((...((.(((((((((((((((((((..((..((((.((((((......(((......)))......)))))).))))....)).....))))))))))))))))))).)).)).))).))))).)).))))..)))))..)))).))))..)).))))...))))))...))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1389.791.0	is_MIRNA
	VAL:	1.58	MeanVal:	14.543987	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugguguauaaagagagguguuauauuauuucuugaaagaauacguc-cc
            +++-++-+++---++++++++--+++++-++++++---+++---++++|++
            +++-++-+++---++++++++||+++++-++++++-||+++--|++++-++
    REV:    uuaguaggugaaacucuuuac--uauaacagagaga--ucucg-guagugg
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:932.miRNA:5460	gagagguguuauauuauuucu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:932.miRNA:5461	agagguguuauauuauuucuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:932.miRNA:5462	agagagguguuauauuauuuc
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:932.miRNA:5463	aagagagguguuauauuauuu
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:932.miRNA:5464	uuauauuauuucuugaaagaa
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:932.miRNA:5465	uauauuauuucuugaaagaau
>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:932
	agaugguguauaaagagagguguuauauuauuucuugaaagaauacguccccaauggugauggcucuagagagacaauaucauuucucaaaguggaugauuauuaaauuauguuuauagugagaauauauauucccacaagauuauuaugcuuguggagaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaaaauauuucccaugaaagaaauugugaguugaugucgaacauuucgaucacauaaagggugaua
	.(((.((.(((...((((((((..(((((.((((((...(((...((((((....)).))))..))).)))))).)))))))))))))...))).)).))).....(((((.(((...((((.........((((((((((((....)).))))))).)))...(((((((((.(((..(((((.(((((....))))))))))..))).)))))))))....((((.....))))))))...))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1389.791.1	is_MIRNA
	VAL:	1.58	MeanVal:	14.543987	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugguguauaaagagagguguuauauuauuucuugaaagaauacguc-cc
            +++-++-+++---++++++++--+++++-++++++---+++---++++|++
            +++-++-+++---++++++++||+++++-++++++-||+++--|++++-++
    REV:    uuaguaggugaaacucuuuac--uauaacagagaga--ucucg-guagugg
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:933.miRNA:5466	gagagguguuauauuauuucu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:933.miRNA:5467	agagguguuauauuauuucuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:933.miRNA:5468	agagagguguuauauuauuuc
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:933.miRNA:5469	aagagagguguuauauuauuu
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:933.miRNA:5470	uuauauuauuucuugaaagaa
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:933.miRNA:5471	uauauuauuucuugaaagaau
>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:933
	agaugguguauaaagagagguguuauauuauuucuugaaagaauacguccccaauggugauggcucuagagagacaauaucauuucucaaaguggaugauuauuaaauuauguuuauagugagaauauauauucccacaagauuauuaugcuuguggagaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaaaauauuucccaugaaagaaauugugaguugaugucgaacauuucgaucacauaaagggugaua
	.(((.((.(((...((((((((..(((((.((((((...(((...((((((....)).))))..))).)))))).)))))))))))))...))).)).))).....(((((.(((...((((.........((((((((((.........))))))).)))...(((((((((.(((..(((((.(((((....))))))))))..))).)))))))))....((((.....))))))))...))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1389.873.0	is_MIRNA
	VAL:	44.25	MeanVal:	175.530553333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaa
            ++----+++++++++-+++--+++++-+++++
            ++----+++++++++-+++--+++++|+++++
    REV:    cuguaguugaguguuaaagaaaguac-ccuuu
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:934.miRNA:5472	auaaauuuggucaugcggaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:934.miRNA:5473	agacuuauaaauuuggucaug
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:934.miRNA:5474	aagacuuauaaauuuggucau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:934.miRNA:5475	aaagacuuauaaauuugguca
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:934.miRNA:5476	aaaaagacuuauaaauuuggu
>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:934
	uuucucaaaguggaugauuauuaaauuauguuuauagugagaauauauauucccacaagauuauuaugcuuguggagaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaaaauauuucccaugaaagaaauugugaguugaugucgaacauuucgaucacauaaagggugaua
	.((((((..((((((((((....))))..))))))..)))))).........(((((((.........))))))).((....(((((((((.(((..(((((.(((((....))))))))))..))).)))))))))....))..........(((((.......))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1389.873.1	is_MIRNA
	VAL:	44.25	MeanVal:	175.530553333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaa
            ++----+++++++++-+++--+++++-+++++
            ++----+++++++++-+++--+++++|+++++
    REV:    cuguaguugaguguuaaagaaaguac-ccuuu
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:935.miRNA:5477	auaaauuuggucaugcggaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:935.miRNA:5478	agacuuauaaauuuggucaug
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:935.miRNA:5479	aagacuuauaaauuuggucau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:935.miRNA:5480	aaagacuuauaaauuugguca
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:935.miRNA:5481	aaaaagacuuauaaauuuggu
>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:935
	uuucucaaaguggaugauuauuaaauuauguuuauagugagaauauauauucccacaagauuauuaugcuuguggagaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaaaauauuucccaugaaagaaauugugaguugaugucgaacauuucgaucacauaaagggugaua
	.((((((..((((((((((....))))..))))))..)))))).........(((((((((....)).))))))).((....(((((((((.(((..(((((.(((((....))))))))))..))).)))))))))....))..........(((((.......))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1389.911.0	is_MIRNA
	VAL:	44.25	MeanVal:	175.530553333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaa
            ++----+++++++++-+++--+++++-+++++
            ++----+++++++++-+++--+++++|+++++
    REV:    cuguaguugaguguuaaagaaaguac-ccuuu
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:936.miRNA:5482	auaaauuuggucaugcggaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:936.miRNA:5483	agacuuauaaauuuggucaug
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:936.miRNA:5484	aagacuuauaaauuuggucau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:936.miRNA:5485	aaagacuuauaaauuugguca
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:936.miRNA:5486	aaaaagacuuauaaauuuggu
>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:936
	gagaauauauauucccacaagauuauuaugcuuguggagaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaaaauauuucccaugaaagaaauugugaguugaugucgaacauuucgaucacauaaagggugaua
	((((..........(((((((((....)).))))))).((....(((((((((.(((..(((((.(((((....))))))))))..))).)))))))))....)).....)))).(((((.......))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1389.911.1	is_MIRNA
	VAL:	44.25	MeanVal:	175.530553333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaa
            ++----+++++++++-+++--+++++-+++++
            ++----+++++++++-+++--+++++|+++++
    REV:    cuguaguugaguguuaaagaaaguac-ccuuu
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:937.miRNA:5487	auaaauuuggucaugcggaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:937.miRNA:5488	agacuuauaaauuuggucaug
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:937.miRNA:5489	aagacuuauaaauuuggucau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:937.miRNA:5490	aaagacuuauaaauuugguca
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:937.miRNA:5491	aaaaagacuuauaaauuuggu
>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:937
	gagaauauauauucccacaagauuauuaugcuuguggagaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaaaauauuucccaugaaagaaauugugaguugaugucgaacauuucgaucacauaaagggugaua
	((((..........(((((((.........))))))).((....(((((((((.(((..(((((.(((((....))))))))))..))).)))))))))....)).....)))).(((((.......))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1389.924.0	is_MIRNA
	VAL:	44.25	MeanVal:	175.530553333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaa
            ++----+++++++++-+++--+++++-+++++
            ++----+++++++++-+++--+++++|+++++
    REV:    cuguaguugaguguuaaagaaaguac-ccuuu
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:938.miRNA:5492	auaaauuuggucaugcggaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:938.miRNA:5493	agacuuauaaauuuggucaug
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:938.miRNA:5494	aagacuuauaaauuuggucau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:938.miRNA:5495	aaagacuuauaaauuugguca
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:938.miRNA:5496	aaaaagacuuauaaauuuggu
>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:938
	cccacaagauuauuaugcuuguggagaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaaaauauuucccaugaaagaaauugugaguugaugucgaacauuucgaucacauaaagggugaua
	.(((((((.........))))))).((....(((((((((.(((..(((((.(((((....))))))))))..))).)))))))))....))..........(((((.......))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1389.924.1	is_MIRNA
	VAL:	44.25	MeanVal:	175.530553333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaa
            ++----+++++++++-+++--+++++-+++++
            ++----+++++++++-+++--+++++|+++++
    REV:    cuguaguugaguguuaaagaaaguac-ccuuu
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:939.miRNA:5497	auaaauuuggucaugcggaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:939.miRNA:5498	agacuuauaaauuuggucaug
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:939.miRNA:5499	aagacuuauaaauuuggucau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:939.miRNA:5500	aaagacuuauaaauuugguca
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:939.miRNA:5501	aaaaagacuuauaaauuuggu
>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:939
	cccacaagauuauuaugcuuguggagaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaaaauauuucccaugaaagaaauugugaguugaugucgaacauuucgaucacauaaagggugaua
	.(((((((((....)).))))))).((....(((((((((.(((..(((((.(((((....))))))))))..))).)))))))))....))..........(((((.......))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1389.942.0	is_MIRNA
	VAL:	2.90	MeanVal:	11.4838966666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguggagaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaa
            +++---++----+++++++++-+++--+++++-+++++
            +++--|++----+++++++++-+++--+++++|+++++
    REV:    acaag-cuguaguugaguguuaaagaaaguac-ccuuu
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:940.miRNA:5502	auaaauuuggucaugcggaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:940.miRNA:5503	agacuuauaaauuuggucaug
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:940.miRNA:5504	aagacuuauaaauuuggucau
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:940.miRNA:5505	aaagacuuauaaauuugguca
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:940.miRNA:5506	aaaaagacuuauaaauuuggu
>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:940
	uuguggagaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaaaauauuucccaugaaagaaauugugaguugaugucgaacauuucgaucacauaaagggugaua
	.(((...((....(((((((((.(((..(((((.(((((....))))))))))..))).)))))))))....))..))).....(((((.......))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1389.948.0	is_MIRNA
	VAL:	44.25	MeanVal:	175.530553333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaa
            ++----+++++++++-+++--+++++-+++++
            ++----+++++++++-+++--+++++|+++++
    REV:    cuguaguugaguguuaaagaaaguac-ccuuu
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:941.miRNA:5507	auaaauuuggucaugcggaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:941.miRNA:5508	agacuuauaaauuuggucaug
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:941.miRNA:5509	aagacuuauaaauuuggucau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:941.miRNA:5510	aaagacuuauaaauuugguca
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:941.miRNA:5511	aaaaagacuuauaaauuuggu
>>scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:941
	agaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaaaauauuucccaugaaagaaauugugaguugaugucgaacauuucgaucacauaaagggugaua
	.((....(((((((((.(((..(((((.(((((....))))))))))..))).)))))))))....))..........(((((.......))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1407.2649.0	is_MIRNA
	VAL:	2.22	MeanVal:	4.93512616666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccauaccauagugcacgaugcauguu-gaauggug
            +++----++++-++++++--++++++++|++++++++
            +++--||++++-++++++--++++++++-++++++++
    REV:    gugaa--ggugauacguggaacguguagucuuacuac
                         *********************	14:::34	14--33	>>scaffold1407.Lu0910.pre-miRNA:942.miRNA:5512	ugcacgaugcauguu-gaaug
                            *********************	17:::37	17--36	>>scaffold1407.Lu0910.pre-miRNA:942.miRNA:5513	acgaugcauguu-gaauggug
                           *********************	16:::36	16--35	>>scaffold1407.Lu0910.pre-miRNA:942.miRNA:5514	cacgaugcauguu-gaauggu
                        *********************	13:::33	13--32	>>scaffold1407.Lu0910.pre-miRNA:942.miRNA:5515	gugcacgaugcauguu-gaau
>>scaffold1407.Lu0910.pre-miRNA:942
	ugugcauaaugcaugacagaaguacaccauaccauagugcacgaugcauguugaaugguggaccuacaucauucugaugugcaaggugcauaguggaagugc
	.((((.....))))..........(((....((((.((((((..((((((((((((((((......)))))))).))))))))..)))))).))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold1407.2672.0	is_MIRNA
	VAL:	2.22	MeanVal:	4.93512616666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccauaccauagugcacgaugcauguu-gaauggug
            +++----++++-++++++--++++++++|++++++++
            +++--||++++-++++++--++++++++-++++++++
    REV:    gugaa--ggugauacguggaacguguagucuuacuac
                         *********************	14:::34	14--33	>>scaffold1407.Lu0910.pre-miRNA:943.miRNA:5516	ugcacgaugcauguu-gaaug
                            *********************	17:::37	17--36	>>scaffold1407.Lu0910.pre-miRNA:943.miRNA:5517	acgaugcauguu-gaauggug
                           *********************	16:::36	16--35	>>scaffold1407.Lu0910.pre-miRNA:943.miRNA:5518	cacgaugcauguu-gaauggu
                        *********************	13:::33	13--32	>>scaffold1407.Lu0910.pre-miRNA:943.miRNA:5519	gugcacgaugcauguu-gaau
>>scaffold1407.Lu0910.pre-miRNA:943
	acaccauaccauagugcacgaugcauguugaaugguggaccuacaucauucugaugugcaaggugcauaguggaagugc
	.(((....((((.((((((..((((((((((((((((......)))))))).))))))))..)))))).))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold1407.820.0	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	4.980584	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcaagguucauaauauaagugccuuguacu
            +++++---+++++--+++---+++++++++++
            +++++-||+++++-|+++-||+++++++++++
    REV:    cacgug--agguac-auag--guggaacauga
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold1407.Lu0910.pre-miRNA:944.miRNA:5520	auaauauaagugccuuguacu
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold1407.Lu0910.pre-miRNA:944.miRNA:5521	cauaauauaagugccuuguac
>>scaffold1407.Lu0910.pre-miRNA:944
	agugcagcauaccaccgugcgcggugcauggugaaugguggaacuauaucauucuaaugugcaagguucauaauauaagugccuuguacuaaggugaaaaguacaagguggauacauggagugcacuauacaaaggugcacuguacauaguggaauugcacg
	.((((((....((((..((..((((((((...((((((((......))))))))....(((((...(((((..(((...(((((((((((.........))))))))))).))).))))).))))).........))))))))..))..))))..)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1454.2323.0	is_MIRNA
	VAL:	2.41	MeanVal:	8.29028666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugcacgucgugcaccuccuuguuuuc-ac
            +++++++++++----+++++++---+++|++
            +++++++++++---|+++++++--|+++-++
    REV:    ucaugugcggcuag-ggaggaaau-aagaug
                     *********************	10:::30	10--29	>>scaffold1454.Lu0910.pre-miRNA:945.miRNA:5522	cgugcaccuccuuguuuuc-a
                      *********************	11:::31	11--30	>>scaffold1454.Lu0910.pre-miRNA:945.miRNA:5523	gugcaccuccuuguuuuc-ac
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1454.Lu0910.pre-miRNA:945.miRNA:5524	acgucgugcaccuccuuguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1454.Lu0910.pre-miRNA:945.miRNA:5525	gugcacgucgugcaccuccuu
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold1454.Lu0910.pre-miRNA:945.miRNA:5526	gucgugcaccuccuuguuuuc
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold1454.Lu0910.pre-miRNA:945.miRNA:5527	cgucgugcaccuccuuguuuu
>>scaffold1454.Lu0910.pre-miRNA:945
	aggccgaaacuagagggugcacgucgugcaccuccuuguuuucacugucccgcguagaauaaaggagggaucggcguguacugggguacgccgugcacauccuguucuucaaaguuccucguugcaaaaagggaggaauggcgugcauuggugcacgucgugccauuguuuugaggcc
	.(((((((((.....(((((((((((....(((((((...(((((........)).)))..)))))))...)))))))))))..((((((.(((((((....(((........(((((((.((......)).))))))).....)))...))))))).))))))...)))))..))))

###########################################################################################################################

>scaffold1454.2337.0	is_MIRNA
	VAL:	2.41	MeanVal:	8.29028666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugcacgucgugcaccuccuuguuuuc-ac
            +++++++++++----+++++++---+++|++
            +++++++++++---|+++++++--|+++-++
    REV:    ucaugugcggcuag-ggaggaaau-aagaug
                     *********************	10:::30	10--29	>>scaffold1454.Lu0910.pre-miRNA:946.miRNA:5528	cgugcaccuccuuguuuuc-a
                      *********************	11:::31	11--30	>>scaffold1454.Lu0910.pre-miRNA:946.miRNA:5529	gugcaccuccuuguuuuc-ac
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1454.Lu0910.pre-miRNA:946.miRNA:5530	acgucgugcaccuccuuguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1454.Lu0910.pre-miRNA:946.miRNA:5531	gugcacgucgugcaccuccuu
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold1454.Lu0910.pre-miRNA:946.miRNA:5532	gucgugcaccuccuuguuuuc
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold1454.Lu0910.pre-miRNA:946.miRNA:5533	cgucgugcaccuccuuguuuu
>>scaffold1454.Lu0910.pre-miRNA:946
	gggugcacgucgugcaccuccuuguuuucacugucccgcguagaauaaaggagggaucggcguguacugggguacgccgugcacauccuguucuucaaaguuccucguugcaaaaagggaggaauggcgugcauuggugcacgucgugcca
	.(((((((((((....(((((((...(((((........)).)))..)))))))...)))))))))))..((((((.(((((((....(((........(((((((.((......)).))))))).....)))...))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1594.1369.0	is_MIRNA
	VAL:	5.52	MeanVal:	103.796922666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaauca-ggaucguugucagcaguc
            ++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++++++++---++++---++++|++-++++-++-++-++++
            ++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++++++++---++++---++++-++|++++-++-++-++++
    REV:    cuuuagccuucuacuaaccugguagugcccacacuaucauuuagaaaguacccguaccaacagucuaucuggugcc-aguaccauucaucag
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:947.miRNA:5534	uuugacaguaagucuaucaca
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:947.miRNA:5535	ugacaguaagucuaucacagg
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:947.miRNA:5536	uugacaguaagucuaucacag
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:947.miRNA:5537	guuugacaguaagucuaucac
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:947.miRNA:5538	gacaguaagucuaucacaggu
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:947.miRNA:5539	aucacggguuugacaguaagu
>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:947
	accuuuuauaggaggggagaguugugacacaccaauuucgaguugauugucaauucaggguuuaacucugaauucuggaaaucucugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaaucaggaucguugucagcagucggguaagggagugaacauagcaggucauguucauuaccuuagcuguuaaguuugagagugugaccuacucauggucacugucgugacuugaugauagccaugggcccauggcugacuacuuaccaugaccguggucuaucugacaaccaugcccaugaaagauuuacuaucacacccgugaugguccaaucaucuuccgauuuca
	.(((((....))))).((((....(((((...((((.....))))..))))).(((((((((((....)))))))))))..)))).((((((((..........(((((((((((((.(((.(((((((((.(((..((((((((...((((...((((((.((((.((.((.((((((.(((((.(((((((((........))))))))).))))).))((((((((...((..((((((.......))))))..))..))))))))...(((((((....))))))))))).)).)).)))))).))))...))))...))))))))..))).))))))))).))).)))))))))))))..........)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1594.1369.1	is_MIRNA
	VAL:	5.53	MeanVal:	104.236937833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaauca-ggaucguugucagcaguc
            ++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++--++++---++++---++++|++-++++-++-++-++++
            ++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++--++++---++++---++++-++|++++-++-++-++++
    REV:    cuuuagccuucuacuaaccugguagugcccacacuaucauuuagaaaguacccguaccaacagucuaucuggugcc-aguaccauucaucag
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:948.miRNA:5540	uuugacaguaagucuaucaca
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:948.miRNA:5541	ugacaguaagucuaucacagg
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:948.miRNA:5542	uugacaguaagucuaucacag
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:948.miRNA:5543	guuugacaguaagucuaucac
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:948.miRNA:5544	gacaguaagucuaucacaggu
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:948.miRNA:5545	acaguaagucuaucacaggug
>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:948
	accuuuuauaggaggggagaguugugacacaccaauuucgaguugauugucaauucaggguuuaacucugaauucuggaaaucucugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaaucaggaucguugucagcagucggguaagggagugaacauagcaggucauguucauuaccuuagcuguuaaguuugagagugugaccuacucauggucacugucgugacuugaugauagccaugggcccauggcugacuacuuaccaugaccguggucuaucugacaaccaugcccaugaaagauuuacuaucacacccgugaugguccaaucaucuuccgauuuca
	.(((((....))))).((((....(((((...((((.....))))..))))).(((((((((((....)))))))))))..)))).((((((((..........(((((((((((((.(((.(((((((((.(((..((..((((...((((...((((((.((((.((.((.((((((.(((((.(((((((((........))))))))).))))).))((((((((...((..((((((.......))))))..))..))))))))...(((((((....))))))))))).)).)).)))))).))))...))))...))))..))..))).))))))))).))).)))))))))))))..........)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1594.1383.0	is_MIRNA
	VAL:	5.52	MeanVal:	103.796922666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaauca-ggaucguugucagcaguc
            ++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++++++++---++++---++++|++-++++-++-++-++++
            ++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++++++++---++++---++++-++|++++-++-++-++++
    REV:    cuuuagccuucuacuaaccugguagugcccacacuaucauuuagaaaguacccguaccaacagucuaucuggugcc-aguaccauucaucag
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:949.miRNA:5546	uuugacaguaagucuaucaca
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:949.miRNA:5547	ugacaguaagucuaucacagg
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:949.miRNA:5548	uugacaguaagucuaucacag
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:949.miRNA:5549	guuugacaguaagucuaucac
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:949.miRNA:5550	gacaguaagucuaucacaggu
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:949.miRNA:5551	aucacggguuugacaguaagu
>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:949
	gggagaguugugacacaccaauuucgaguugauugucaauucaggguuuaacucugaauucuggaaaucucugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaaucaggaucguugucagcagucggguaagggagugaacauagcaggucauguucauuaccuuagcuguuaaguuugagagugugaccuacucauggucacugucgugacuugaugauagccaugggcccauggcugacuacuuaccaugaccguggucuaucugacaaccaugcccaugaaagauuuacuaucacacccgugaugguccaaucaucuuccgauuuca
	.(((((....(((((...((((.....))))..))))).(((((((((((....)))))))))))..)))))((((((((..........(((((((((((((.(((.(((((((((.(((..((((((((...((((...((((((.((((.((.((.((((((.(((((.(((((((((........))))))))).))))).))((((((((...((..((((((.......))))))..))..))))))))...(((((((....))))))))))).)).)).)))))).))))...))))...))))))))..))).))))))))).))).)))))))))))))..........)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1594.1383.1	is_MIRNA
	VAL:	5.53	MeanVal:	104.236937833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaauca-ggaucguugucagcaguc
            ++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++--++++---++++---++++|++-++++-++-++-++++
            ++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++--++++---++++---++++-++|++++-++-++-++++
    REV:    cuuuagccuucuacuaaccugguagugcccacacuaucauuuagaaaguacccguaccaacagucuaucuggugcc-aguaccauucaucag
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:950.miRNA:5552	uuugacaguaagucuaucaca
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:950.miRNA:5553	ugacaguaagucuaucacagg
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:950.miRNA:5554	uugacaguaagucuaucacag
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:950.miRNA:5555	guuugacaguaagucuaucac
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:950.miRNA:5556	gacaguaagucuaucacaggu
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:950.miRNA:5557	acaguaagucuaucacaggug
>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:950
	gggagaguugugacacaccaauuucgaguugauugucaauucaggguuuaacucugaauucuggaaaucucugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaaucaggaucguugucagcagucggguaagggagugaacauagcaggucauguucauuaccuuagcuguuaaguuugagagugugaccuacucauggucacugucgugacuugaugauagccaugggcccauggcugacuacuuaccaugaccguggucuaucugacaaccaugcccaugaaagauuuacuaucacacccgugaugguccaaucaucuuccgauuuca
	.(((((....(((((...((((.....))))..))))).(((((((((((....)))))))))))..)))))((((((((..........(((((((((((((.(((.(((((((((.(((..((..((((...((((...((((((.((((.((.((.((((((.(((((.(((((((((........))))))))).))))).))((((((((...((..((((((.......))))))..))..))))))))...(((((((....))))))))))).)).)).)))))).))))...))))...))))..))..))).))))))))).))).)))))))))))))..........)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1594.1392.0	is_MIRNA
	VAL:	5.80	MeanVal:	109.047724	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaauca-ggaucguugucagcaguc
            +++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++++++++---++++---++++|++-++++-++-++-++++
            +++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++++++++---++++---++++-++|++++-++-++-++++
    REV:    acuuuagccuucuacuaaccugguagugcccacacuaucauuuagaaaguacccguaccaacagucuaucuggugcc-aguaccauucaucag
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:951.miRNA:5558	uuugacaguaagucuaucaca
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:951.miRNA:5559	ugacaguaagucuaucacagg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:951.miRNA:5560	uugacaguaagucuaucacag
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:951.miRNA:5561	guuugacaguaagucuaucac
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:951.miRNA:5562	gacaguaagucuaucacaggu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:951.miRNA:5563	aucacggguuugacaguaagu
>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:951
	gugacacaccaauuucgaguugauugucaauucaggguuuaacucugaauucuggaaaucucugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaaucaggaucguugucagcagucggguaagggagugaacauagcaggucauguucauuaccuuagcuguuaaguuugagagugugaccuacucauggucacugucgugacuugaugauagccaugggcccauggcugacuacuuaccaugaccguggucuaucugacaaccaugcccaugaaagauuuacuaucacacccgugaugguccaaucaucuuccgauuuca
	.(((((...((((.....))))..))))).(((((((((((....)))))))))))......(((((((((..........(((((((((((((.(((.(((((((((.(((..((((((((...((((...((((((.((((.((.((.((((((.(((((.(((((((((........))))))))).))))).))((((((((...((..((((((.......))))))..))..))))))))...(((((((....))))))))))).)).)).)))))).))))...))))...))))))))..))).))))))))).))).)))))))))))))..........)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1594.1392.1	is_MIRNA
	VAL:	5.81	MeanVal:	109.4654655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaauca-ggaucguugucagcaguc
            +++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++--++++---++++---++++|++-++++-++-++-++++
            +++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++--++++---++++---++++-++|++++-++-++-++++
    REV:    acuuuagccuucuacuaaccugguagugcccacacuaucauuuagaaaguacccguaccaacagucuaucuggugcc-aguaccauucaucag
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:952.miRNA:5564	uuugacaguaagucuaucaca
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:952.miRNA:5565	ugacaguaagucuaucacagg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:952.miRNA:5566	uugacaguaagucuaucacag
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:952.miRNA:5567	guuugacaguaagucuaucac
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:952.miRNA:5568	gacaguaagucuaucacaggu
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:952.miRNA:5569	acaguaagucuaucacaggug
>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:952
	gugacacaccaauuucgaguugauugucaauucaggguuuaacucugaauucuggaaaucucugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaaucaggaucguugucagcagucggguaagggagugaacauagcaggucauguucauuaccuuagcuguuaaguuugagagugugaccuacucauggucacugucgugacuugaugauagccaugggcccauggcugacuacuuaccaugaccguggucuaucugacaaccaugcccaugaaagauuuacuaucacacccgugaugguccaaucaucuuccgauuuca
	.(((((...((((.....))))..))))).(((((((((((....)))))))))))......(((((((((..........(((((((((((((.(((.(((((((((.(((..((..((((...((((...((((((.((((.((.((.((((((.(((((.(((((((((........))))))))).))))).))((((((((...((..((((((.......))))))..))..))))))))...(((((((....))))))))))).)).)).)))))).))))...))))...))))..))..))).))))))))).))).)))))))))))))..........)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1594.1402.0	is_MIRNA
	VAL:	5.80	MeanVal:	109.047724	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaauca-ggaucguugucagcaguc
            +++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++++++++---++++---++++|++-++++-++-++-++++
            +++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++++++++---++++---++++-++|++++-++-++-++++
    REV:    acuuuagccuucuacuaaccugguagugcccacacuaucauuuagaaaguacccguaccaacagucuaucuggugcc-aguaccauucaucag
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:953.miRNA:5570	uuugacaguaagucuaucaca
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:953.miRNA:5571	ugacaguaagucuaucacagg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:953.miRNA:5572	uugacaguaagucuaucacag
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:953.miRNA:5573	guuugacaguaagucuaucac
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:953.miRNA:5574	gacaguaagucuaucacaggu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:953.miRNA:5575	aucacggguuugacaguaagu
>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:953
	aauuucgaguugauugucaauucaggguuuaacucugaauucuggaaaucucugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaaucaggaucguugucagcagucggguaagggagugaacauagcaggucauguucauuaccuuagcuguuaaguuugagagugugaccuacucauggucacugucgugacuugaugauagccaugggcccauggcugacuacuuaccaugaccguggucuaucugacaaccaugcccaugaaagauuuacuaucacacccgugaugguccaaucaucuuccgauuuca
	.(((((.((.........(((((((((.....))))))))))).)))))...(((((((((..........(((((((((((((.(((.(((((((((.(((..((((((((...((((...((((((.((((.((.((.((((((.(((((.(((((((((........))))))))).))))).))((((((((...((..((((((.......))))))..))..))))))))...(((((((....))))))))))).)).)).)))))).))))...))))...))))))))..))).))))))))).))).)))))))))))))..........)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1594.1402.1	is_MIRNA
	VAL:	5.81	MeanVal:	109.4654655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaauca-ggaucguugucagcaguc
            +++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++--++++---++++---++++|++-++++-++-++-++++
            +++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++--++++---++++---++++-++|++++-++-++-++++
    REV:    acuuuagccuucuacuaaccugguagugcccacacuaucauuuagaaaguacccguaccaacagucuaucuggugcc-aguaccauucaucag
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:954.miRNA:5576	uuugacaguaagucuaucaca
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:954.miRNA:5577	ugacaguaagucuaucacagg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:954.miRNA:5578	uugacaguaagucuaucacag
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:954.miRNA:5579	guuugacaguaagucuaucac
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:954.miRNA:5580	gacaguaagucuaucacaggu
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:954.miRNA:5581	acaguaagucuaucacaggug
>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:954
	aauuucgaguugauugucaauucaggguuuaacucugaauucuggaaaucucugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaaucaggaucguugucagcagucggguaagggagugaacauagcaggucauguucauuaccuuagcuguuaaguuugagagugugaccuacucauggucacugucgugacuugaugauagccaugggcccauggcugacuacuuaccaugaccguggucuaucugacaaccaugcccaugaaagauuuacuaucacacccgugaugguccaaucaucuuccgauuuca
	.(((((.((.........(((((((((.....))))))))))).)))))...(((((((((..........(((((((((((((.(((.(((((((((.(((..((..((((...((((...((((((.((((.((.((.((((((.(((((.(((((((((........))))))))).))))).))((((((((...((..((((((.......))))))..))..))))))))...(((((((....))))))))))).)).)).)))))).))))...))))...))))..))..))).))))))))).))).)))))))))))))..........)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1594.1413.0	is_MIRNA
	VAL:	5.80	MeanVal:	109.047724	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaauca-ggaucguugucagcaguc
            +++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++++++++---++++---++++|++-++++-++-++-++++
            +++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++++++++---++++---++++-++|++++-++-++-++++
    REV:    acuuuagccuucuacuaaccugguagugcccacacuaucauuuagaaaguacccguaccaacagucuaucuggugcc-aguaccauucaucag
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:955.miRNA:5582	uuugacaguaagucuaucaca
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:955.miRNA:5583	ugacaguaagucuaucacagg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:955.miRNA:5584	uugacaguaagucuaucacag
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:955.miRNA:5585	guuugacaguaagucuaucac
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:955.miRNA:5586	gacaguaagucuaucacaggu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:955.miRNA:5587	aucacggguuugacaguaagu
>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:955
	gauugucaauucaggguuuaacucugaauucuggaaaucucugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaaucaggaucguugucagcagucggguaagggagugaacauagcaggucauguucauuaccuuagcuguuaaguuugagagugugaccuacucauggucacugucgugacuugaugauagccaugggcccauggcugacuacuuaccaugaccguggucuaucugacaaccaugcccaugaaagauuuacuaucacacccgugaugguccaaucaucuuccgauuuca
	((((..((((((((((.....))))))))..))..))))..(((((((((..........(((((((((((((.(((.(((((((((.(((..((((((((...((((...((((((.((((.((.((.((((((.(((((.(((((((((........))))))))).))))).))((((((((...((..((((((.......))))))..))..))))))))...(((((((....))))))))))).)).)).)))))).))))...))))...))))))))..))).))))))))).))).)))))))))))))..........)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1594.1413.1	is_MIRNA
	VAL:	5.81	MeanVal:	109.4654655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaauca-ggaucguugucagcaguc
            +++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++--++++---++++---++++|++-++++-++-++-++++
            +++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++--++++---++++---++++-++|++++-++-++-++++
    REV:    acuuuagccuucuacuaaccugguagugcccacacuaucauuuagaaaguacccguaccaacagucuaucuggugcc-aguaccauucaucag
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:956.miRNA:5588	uuugacaguaagucuaucaca
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:956.miRNA:5589	ugacaguaagucuaucacagg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:956.miRNA:5590	uugacaguaagucuaucacag
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:956.miRNA:5591	guuugacaguaagucuaucac
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:956.miRNA:5592	gacaguaagucuaucacaggu
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:956.miRNA:5593	acaguaagucuaucacaggug
>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:956
	gauugucaauucaggguuuaacucugaauucuggaaaucucugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaaucaggaucguugucagcagucggguaagggagugaacauagcaggucauguucauuaccuuagcuguuaaguuugagagugugaccuacucauggucacugucgugacuugaugauagccaugggcccauggcugacuacuuaccaugaccguggucuaucugacaaccaugcccaugaaagauuuacuaucacacccgugaugguccaaucaucuuccgauuuca
	((((..((((((((((.....))))))))..))..))))..(((((((((..........(((((((((((((.(((.(((((((((.(((..((..((((...((((...((((((.((((.((.((.((((((.(((((.(((((((((........))))))))).))))).))((((((((...((..((((((.......))))))..))..))))))))...(((((((....))))))))))).)).)).)))))).))))...))))...))))..))..))).))))))))).))).)))))))))))))..........)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1594.1419.0	is_MIRNA
	VAL:	5.80	MeanVal:	109.047724	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaauca-ggaucguugucagcaguc
            +++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++++++++---++++---++++|++-++++-++-++-++++
            +++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++++++++---++++---++++-++|++++-++-++-++++
    REV:    acuuuagccuucuacuaaccugguagugcccacacuaucauuuagaaaguacccguaccaacagucuaucuggugcc-aguaccauucaucag
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:957.miRNA:5594	uuugacaguaagucuaucaca
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:957.miRNA:5595	ugacaguaagucuaucacagg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:957.miRNA:5596	uugacaguaagucuaucacag
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:957.miRNA:5597	guuugacaguaagucuaucac
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:957.miRNA:5598	gacaguaagucuaucacaggu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:957.miRNA:5599	aucacggguuugacaguaagu
>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:957
	caauucaggguuuaacucugaauucuggaaaucucugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaaucaggaucguugucagcagucggguaagggagugaacauagcaggucauguucauuaccuuagcuguuaaguuugagagugugaccuacucauggucacugucgugacuugaugauagccaugggcccauggcugacuacuuaccaugaccguggucuaucugacaaccaugcccaugaaagauuuacuaucacacccgugaugguccaaucaucuuccgauuuca
	.(((((((((.....)))))))))...........(((((((((..........(((((((((((((.(((.(((((((((.(((..((((((((...((((...((((((.((((.((.((.((((((.(((((.(((((((((........))))))))).))))).))((((((((...((..((((((.......))))))..))..))))))))...(((((((....))))))))))).)).)).)))))).))))...))))...))))))))..))).))))))))).))).)))))))))))))..........)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1594.1419.1	is_MIRNA
	VAL:	5.81	MeanVal:	109.4654655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaauca-ggaucguugucagcaguc
            +++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++--++++---++++---++++|++-++++-++-++-++++
            +++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++--++++---++++---++++-++|++++-++-++-++++
    REV:    acuuuagccuucuacuaaccugguagugcccacacuaucauuuagaaaguacccguaccaacagucuaucuggugcc-aguaccauucaucag
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:958.miRNA:5600	uuugacaguaagucuaucaca
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:958.miRNA:5601	ugacaguaagucuaucacagg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:958.miRNA:5602	uugacaguaagucuaucacag
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:958.miRNA:5603	guuugacaguaagucuaucac
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:958.miRNA:5604	gacaguaagucuaucacaggu
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:958.miRNA:5605	acaguaagucuaucacaggug
>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:958
	caauucaggguuuaacucugaauucuggaaaucucugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaaucaggaucguugucagcagucggguaagggagugaacauagcaggucauguucauuaccuuagcuguuaaguuugagagugugaccuacucauggucacugucgugacuugaugauagccaugggcccauggcugacuacuuaccaugaccguggucuaucugacaaccaugcccaugaaagauuuacuaucacacccgugaugguccaaucaucuuccgauuuca
	.(((((((((.....)))))))))...........(((((((((..........(((((((((((((.(((.(((((((((.(((..((..((((...((((...((((((.((((.((.((.((((((.(((((.(((((((((........))))))))).))))).))((((((((...((..((((((.......))))))..))..))))))))...(((((((....))))))))))).)).)).)))))).))))...))))...))))..))..))).))))))))).))).)))))))))))))..........)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1594.1421.0	is_MIRNA
	VAL:	5.80	MeanVal:	109.047724	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaauca-ggaucguugucagcaguc
            +++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++++++++---++++---++++|++-++++-++-++-++++
            +++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++++++++---++++---++++-++|++++-++-++-++++
    REV:    acuuuagccuucuacuaaccugguagugcccacacuaucauuuagaaaguacccguaccaacagucuaucuggugcc-aguaccauucaucag
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:959.miRNA:5606	uuugacaguaagucuaucaca
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:959.miRNA:5607	ugacaguaagucuaucacagg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:959.miRNA:5608	uugacaguaagucuaucacag
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:959.miRNA:5609	guuugacaguaagucuaucac
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:959.miRNA:5610	gacaguaagucuaucacaggu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:959.miRNA:5611	aucacggguuugacaguaagu
>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:959
	auucaggguuuaacucugaauucuggaaaucucugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaaucaggaucguugucagcagucggguaagggagugaacauagcaggucauguucauuaccuuagcuguuaaguuugagagugugaccuacucauggucacugucgugacuugaugauagccaugggcccauggcugacuacuuaccaugaccguggucuaucugacaaccaugcccaugaaagauuuacuaucacacccgugaugguccaaucaucuuccgauuuca
	.(((((((((((....)))))))))))......(((((((((..........(((((((((((((.(((.(((((((((.(((..((((((((...((((...((((((.((((.((.((.((((((.(((((.(((((((((........))))))))).))))).))((((((((...((..((((((.......))))))..))..))))))))...(((((((....))))))))))).)).)).)))))).))))...))))...))))))))..))).))))))))).))).)))))))))))))..........)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1594.1421.1	is_MIRNA
	VAL:	5.81	MeanVal:	109.4654655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaauca-ggaucguugucagcaguc
            +++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++--++++---++++---++++|++-++++-++-++-++++
            +++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++--++++---++++---++++-++|++++-++-++-++++
    REV:    acuuuagccuucuacuaaccugguagugcccacacuaucauuuagaaaguacccguaccaacagucuaucuggugcc-aguaccauucaucag
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:960.miRNA:5612	uuugacaguaagucuaucaca
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:960.miRNA:5613	ugacaguaagucuaucacagg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:960.miRNA:5614	uugacaguaagucuaucacag
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:960.miRNA:5615	guuugacaguaagucuaucac
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:960.miRNA:5616	gacaguaagucuaucacaggu
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:960.miRNA:5617	acaguaagucuaucacaggug
>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:960
	auucaggguuuaacucugaauucuggaaaucucugaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaaucaggaucguugucagcagucggguaagggagugaacauagcaggucauguucauuaccuuagcuguuaaguuugagagugugaccuacucauggucacugucgugacuugaugauagccaugggcccauggcugacuacuuaccaugaccguggucuaucugacaaccaugcccaugaaagauuuacuaucacacccgugaugguccaaucaucuuccgauuuca
	.(((((((((((....)))))))))))......(((((((((..........(((((((((((((.(((.(((((((((.(((..((..((((...((((...((((((.((((.((.((.((((((.(((((.(((((((((........))))))))).))))).))((((((((...((..((((((.......))))))..))..))))))))...(((((((....))))))))))).)).)).)))))).))))...))))...))))..))..))).))))))))).))).)))))))))))))..........)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1594.1455.0	is_MIRNA
	VAL:	5.52	MeanVal:	103.796922666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaauca-ggaucguugucagcaguc
            ++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++++++++---++++---++++|++-++++-++-++-++++
            ++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++++++++---++++---++++-++|++++-++-++-++++
    REV:    cuuuagccuucuacuaaccugguagugcccacacuaucauuuagaaaguacccguaccaacagucuaucuggugcc-aguaccauucaucag
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:961.miRNA:5618	uuugacaguaagucuaucaca
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:961.miRNA:5619	ugacaguaagucuaucacagg
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:961.miRNA:5620	uugacaguaagucuaucacag
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:961.miRNA:5621	guuugacaguaagucuaucac
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:961.miRNA:5622	gacaguaagucuaucacaggu
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:961.miRNA:5623	aucacggguuugacaguaagu
>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:961
	gaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaaucaggaucguugucagcagucggguaagggagugaacauagcaggucauguucauuaccuuagcuguuaaguuugagagugugaccuacucauggucacugucgugacuugaugauagccaugggcccauggcugacuacuuaccaugaccguggucuaucugacaaccaugcccaugaaagauuuacuaucacacccgugaugguccaaucaucuuccgauuuca
	((((((((..........(((((((((((((.(((.(((((((((.(((..((((((((...((((...((((((.((((.((.((.((((((.(((((.(((((((((........))))))))).))))).))((((((((...((..((((((.......))))))..))..))))))))...(((((((....))))))))))).)).)).)))))).))))...))))...))))))))..))).))))))))).))).)))))))))))))..........)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1594.1455.1	is_MIRNA
	VAL:	5.53	MeanVal:	104.236937833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaauca-ggaucguugucagcaguc
            ++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++--++++---++++---++++|++-++++-++-++-++++
            ++++++++----------+++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++--++++---++++---++++-++|++++-++-++-++++
    REV:    cuuuagccuucuacuaaccugguagugcccacacuaucauuuagaaaguacccguaccaacagucuaucuggugcc-aguaccauucaucag
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:962.miRNA:5624	uuugacaguaagucuaucaca
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:962.miRNA:5625	ugacaguaagucuaucacagg
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:962.miRNA:5626	uugacaguaagucuaucacag
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:962.miRNA:5627	guuugacaguaagucuaucac
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:962.miRNA:5628	gacaguaagucuaucacaggu
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:962.miRNA:5629	acaguaagucuaucacaggug
>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:962
	gaaaucggcuaauaaguugaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaaucaggaucguugucagcagucggguaagggagugaacauagcaggucauguucauuaccuuagcuguuaaguuugagagugugaccuacucauggucacugucgugacuugaugauagccaugggcccauggcugacuacuuaccaugaccguggucuaucugacaaccaugcccaugaaagauuuacuaucacacccgugaugguccaaucaucuuccgauuuca
	((((((((..........(((((((((((((.(((.(((((((((.(((..((..((((...((((...((((((.((((.((.((.((((((.(((((.(((((((((........))))))))).))))).))((((((((...((..((((((.......))))))..))..))))))))...(((((((....))))))))))).)).)).)))))).))))...))))...))))..))..))).))))))))).))).)))))))))))))..........)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1594.1473.0	is_MIRNA
	VAL:	14.77	MeanVal:	277.914322666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaauca-ggaucguugucagcaguc
            +++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++++++++---++++---++++|++-++++-++-++-++++
            +++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++++++++---++++---++++-++|++++-++-++-++++
    REV:    cugguagugcccacacuaucauuuagaaaguacccguaccaacagucuaucuggugcc-aguaccauucaucag
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:963.miRNA:5630	uuugacaguaagucuaucaca
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:963.miRNA:5631	ugacaguaagucuaucacagg
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:963.miRNA:5632	uugacaguaagucuaucacag
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:963.miRNA:5633	guuugacaguaagucuaucac
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:963.miRNA:5634	gacaguaagucuaucacaggu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:963.miRNA:5635	aucacggguuugacaguaagu
>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:963
	gaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaaucaggaucguugucagcagucggguaagggagugaacauagcaggucauguucauuaccuuagcuguuaaguuugagagugugaccuacucauggucacugucgugacuugaugauagccaugggcccauggcugacuacuuaccaugaccguggucuaucugacaaccaugcccaugaaagauuuacuaucacacccgugauggucc
	(((((((((((((.(((.(((((((((.(((..((((((((...((((...((((((.((((.((.((.((((((.(((((.(((((((((........))))))))).))))).))((((((((...((..((((((.......))))))..))..))))))))...(((((((....))))))))))).)).)).)))))).))))...))))...))))))))..))).))))))))).))).))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1594.1473.1	is_MIRNA
	VAL:	14.64	MeanVal:	275.977296666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaauca-ggaucguugucagcaguc
            +++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++--++++---++++---++++|++-++++-++-++-++++
            +++++++++++++-+++-+++++++++-+++--++--++++---++++---++++-++|++++-++-++-++++
    REV:    cugguagugcccacacuaucauuuagaaaguacccguaccaacagucuaucuggugcc-aguaccauucaucag
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:964.miRNA:5636	uuugacaguaagucuaucaca
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:964.miRNA:5637	ugacaguaagucuaucacagg
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:964.miRNA:5638	uugacaguaagucuaucacag
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:964.miRNA:5639	guuugacaguaagucuaucac
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:964.miRNA:5640	gacaguaagucuaucacaggu
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:964.miRNA:5641	acaguaagucuaucacaggug
>>scaffold1594.Lu0910.pre-miRNA:964
	gaccaucacggguuugacaguaagucuaucacaggugugguggccaggcaaaucaggaucguugucagcagucggguaagggagugaacauagcaggucauguucauuaccuuagcuguuaaguuugagagugugaccuacucauggucacugucgugacuugaugauagccaugggcccauggcugacuacuuaccaugaccguggucuaucugacaaccaugcccaugaaagauuuacuaucacacccgugauggucc
	(((((((((((((.(((.(((((((((.(((..((..((((...((((...((((((.((((.((.((.((((((.(((((.(((((((((........))))))))).))))).))((((((((...((..((((((.......))))))..))..))))))))...(((((((....))))))))))).)).)).)))))).))))...))))...))))..))..))).))))))))).))).))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1605.15.0	is_MIRNA
	VAL:	165.25	MeanVal:	2124.06089066667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuagaugaacgaauaauuauuugacuauuuugauuuaugc-gaguuggauggauuguaguuaugauugauuuuau-guuuuguc
            +++++--+++++++---++++--++++-++--++++++++|++++-+++++---++++--+++-+++--++++--|+++--+++
            +++++--+++++++--|++++--++++|++--++++++++-++++-+++++|||++++--+++-+++--++++---+++--+++
    REV:    ggucuguuuguuuacu-auaaguugau-gaguuaaauauguuucguucuau---gcauguguaguagucaaaacauuaauccag
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:965.miRNA:5642	gaacgaauaauuauuugacua
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:965.miRNA:5643	aacgaauaauuauuugacuau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:965.miRNA:5644	gaugaacgaauaauuauuuga
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:965.miRNA:5645	agaugaacgaauaauuauuug
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:965.miRNA:5646	augaacgaauaauuauuugac
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:965.miRNA:5647	uagaugaacgaauaauuauuu
>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:965
	gcuagaugaacgaauaauuauuugacuauuuugauuuaugcgaguuggauggauuguaguuaugauugauuuuauguuuugucuuaccuuuccgugaucaacuuaaacagaauuuuguuaaauuugugaacgacucgaaagagcuuuguuaucuuagaacacugaaaucagucaacuagguuacuugauuucacuagagaaggggccgucuagguuaguccaucgcuagugaaauucaagauugauaaaaugucguauagguuuuagaugcaugacucaaaagagcaaucuaagauucuaggauugguaguaguuuagcaggacccaaagggugugaccuaauuacaaaacugaugauguguacguaucuugcuuuguauaaauugaguaguugaauaucauuuguuugucuggauagccuagagggauuuuaaauccgagcaguuucauuccaauuauugaaaacuuuuauuuaugcaaucuugg
	.(((((..(((((((...((((..((((.((..((((((((((((.(((((...((((..(((.(((..((((..(((..(((.((((..(((..((((.(((((.((...((((((((((.......((((((((....)))..)))))..(((((...((((....))))...)))))...((((((((((((((.((.((((((.....)))...))).)).)))))))))).)))).))))))))))...)).))))).((((((...((.(((....)))))))))))))))...)))..)))).............((((...))))..)))..)))...))))..))).)))..))))))))).)))).))))))))..))))))..))))..)))))))..)))))....((.(((.((((.....))))..(((.(((((..........)))))...........)))..))).))

###########################################################################################################################

>scaffold1605.15.1	is_MIRNA
	VAL:	143.63	MeanVal:	1799.40943733333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuagaugaacgaauaauuauuugacuauuuugauuuaugc-gaguuggauggauuguaguuaugauugauuuuau-guuuuguc
            ++++++++++++++---++++--++++-++--++++++++|++++-+++++---++++--+++-+++--++++--|+++--+++
            ++++++++++++++--|++++--++++|++--++++++++-++++-+++++|||++++--+++-+++--++++---+++--+++
    REV:    ggucuguuuguuuacu-auaaguugau-gaguuaaauauguuucguucuau---gcauguguaguagucaaaacauuaauccag
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:966.miRNA:5648	aacgaauaauuauuugacuau
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:966.miRNA:5649	gaacgaauaauuauuugacua
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:966.miRNA:5650	gaugaacgaauaauuauuuga
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:966.miRNA:5651	agaugaacgaauaauuauuug
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:966.miRNA:5652	uauuugacuauuuugauuuau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:966.miRNA:5653	augaacgaauaauuauuugac
>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:966
	gcuagaugaacgaauaauuauuugacuauuuugauuuaugcgaguuggauggauuguaguuaugauugauuuuauguuuugucuuaccuuuccgugaucaacuuaaacagaauuuuguuaaauuugugaacgacucgaaagagcuuuguuaucuuagaacacugaaaucagucaacuagguuacuugauuucacuagagaaggggccgucuagguuaguccaucgcuagugaaauucaagauugauaaaaugucguauagguuuuagaugcaugacucaaaagagcaaucuaagauucuaggauugguaguaguuuagcaggacccaaagggugugaccuaauuacaaaacugaugauguguacguaucuugcuuuguauaaauugaguaguugaauaucauuuguuugucuggauagccuagagggauuuuaaauccgagcaguuucauuccaauuauugaaaacuuuuauuuaugcaaucuugg
	.((((((((((((((...((((..((((.((..((((((((((((.(((((...((((..(((.(((..((((..(((..(((.((((..(((..((((.(((((.((...((((((((((.......((((((((....)))..)))))..(((((...((((....))))...)))))...((((((((((((((.((.((((((.....)))...))).)).)))))))))).)))).))))))))))...)).))))).((((((...((.(((....)))))))))))))))...)))..)))).............((((...))))..)))..)))...))))..))).)))..))))))))).)))).))))))))..))))))..))))..))))))))))))))....((.(((.((((.....))))..(((.(((((..........)))))...........)))..))).))

###########################################################################################################################

>scaffold1605.7.0	is_MIRNA
	VAL:	10.52	MeanVal:	136.950953333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucuga--ug-cuagaugaacgaauaauuauuugacuauuuugauuuaugc-gaguuggauggauuguaguuaugauugauuuuau-guuuuguc
            +++++-||++|+++++--+++++++---++++--++++-++--++++++++|++++-+++++---++++--+++-+++--++++--|+++--+++
            +++++---++-+++++--+++++++--|++++--++++|++--++++++++-++++-+++++|||++++--+++-+++--++++---+++--+++
    REV:    gagauccgauaggucuguuuguuuacu-auaaguugau-gaguuaaauauguuucguucuau---gcauguguaguagucaaaacauuaauccag
                             *********************	18:::38	15--35	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:967.miRNA:5654	gaacgaauaauuauuugacua
                              *********************	19:::39	16--36	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:967.miRNA:5655	aacgaauaauuauuugacuau
                       *********************	12:::32	9--29	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:967.miRNA:5656	cuagaugaacgaauaauuauu
                          *********************	15:::35	12--32	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:967.miRNA:5657	gaugaacgaauaauuauuuga
                         *********************	14:::34	11--31	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:967.miRNA:5658	agaugaacgaauaauuauuug
                           *********************	16:::36	13--33	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:967.miRNA:5659	augaacgaauaauuauuugac
>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:967
	acucugaugcuagaugaacgaauaauuauuugacuauuuugauuuaugcgaguuggauggauuguaguuaugauugauuuuauguuuugucuuaccuuuccgugaucaacuuaaacagaauuuuguuaaauuugugaacgacucgaaagagcuuuguuaucuuagaacacugaaaucagucaacuagguuacuugauuucacuagagaaggggccgucuagguuaguccaucgcuagugaaauucaagauugauaaaaugucguauagguuuuagaugcaugacucaaaagagcaaucuaagauucuaggauugguaguaguuuagcaggacccaaagggugugaccuaauuacaaaacugaugauguguacguaucuugcuuuguauaaauugaguaguugaauaucauuuguuugucuggauagccuagagggauuuuaaauccgagcaguuucauuccaauuauugaaaacuuuuauuuaugcaaucu
	.(((((.(((((((..(((((((...((((..((((.((..((((((((((((.(((((...((((..(((.(((..((((..(((..(((.((((..(((..((((.(((((.((...((((((((((.......((((((((....)))..)))))..(((((...((((....))))...)))))...((((((((((((((.((.((((((.....)))...))).)).)))))))))).)))).))))))))))...)).))))).((((((...((.(((....)))))))))))))))...)))..)))).............((((...))))..)))..)))...))))..))).)))..))))))))).)))).))))))))..))))))..))))..)))))))..))))).))...))))).((((.(((((..(((...(((((..........))))).)))..)))))...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold1605.7.1	is_MIRNA
	VAL:	10.03	MeanVal:	126.682985	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucuga--ug-cuagaugaacgaauaauuauuugacuauuuugauuuaugc-gaguuggauggauuguaguuaugauugauuuuau-guuuuguc
            +++++-||++|++++++++++++++---++++--++++-++--++++++++|++++-+++++---++++--+++-+++--++++--|+++--+++
            +++++---++-++++++++++++++--|++++--++++|++--++++++++-++++-+++++|||++++--+++-+++--++++---+++--+++
    REV:    gagauccgauaggucuguuuguuuacu-auaaguugau-gaguuaaauauguuucguucuau---gcauguguaguagucaaaacauuaauccag
                              *********************	19:::39	16--36	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:968.miRNA:5660	aacgaauaauuauuugacuau
                             *********************	18:::38	15--35	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:968.miRNA:5661	gaacgaauaauuauuugacua
                       *********************	12:::32	9--29	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:968.miRNA:5662	cuagaugaacgaauaauuauu
                         *********************	14:::34	11--31	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:968.miRNA:5663	agaugaacgaauaauuauuug
                          *********************	15:::35	12--32	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:968.miRNA:5664	gaugaacgaauaauuauuuga
                                        *********************	29:::49	26--46	>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:968.miRNA:5665	uauuugacuauuuugauuuau
>>scaffold1605.Lu0910.pre-miRNA:968
	acucugaugcuagaugaacgaauaauuauuugacuauuuugauuuaugcgaguuggauggauuguaguuaugauugauuuuauguuuugucuuaccuuuccgugaucaacuuaaacagaauuuuguuaaauuugugaacgacucgaaagagcuuuguuaucuuagaacacugaaaucagucaacuagguuacuugauuucacuagagaaggggccgucuagguuaguccaucgcuagugaaauucaagauugauaaaaugucguauagguuuuagaugcaugacucaaaagagcaaucuaagauucuaggauugguaguaguuuagcaggacccaaagggugugaccuaauuacaaaacugaugauguguacguaucuugcuuuguauaaauugaguaguugaauaucauuuguuugucuggauagccuagagggauuuuaaauccgagcaguuucauuccaauuauugaaaacuuuuauuuaugcaaucu
	.(((((.((((((((((((((((...((((..((((.((..((((((((((((.(((((...((((..(((.(((..((((..(((..(((.((((..(((..((((.(((((.((...((((((((((.......((((((((....)))..)))))..(((((...((((....))))...)))))...((((((((((((((.((.((((((.....)))...))).)).)))))))))).)))).))))))))))...)).))))).((((((...((.(((....)))))))))))))))...)))..)))).............((((...))))..)))..)))...))))..))).)))..))))))))).)))).))))))))..))))))..))))..)))))))))))))).))...))))).((((.(((((..(((...(((((..........))))).)))..)))))...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold1606.343.0	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	15.32958	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuacccuucgcuucauuagcacccuagguuagucucu-uuguucuuagucuguuguuuuucuuacuu----ugucuuc
            +++++----+++++++++---++++----++-+++++++|+++--++----++++++-+++---++++-||||+++++++
            +++++---|+++++++++|||++++||||++-+++++++-+++-|++--||++++++-+++---++++-----+++++++
    REV:    ucgguaac-ggugaagua---gugg----cgcucagagguaacu-gacc--ggcaacuaaacauaugacuuguacagggg
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:969.miRNA:5666	uuagucuguuguuuuucuuac
                                                         *********************	46:::66	45--65	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:969.miRNA:5667	cuuagucuguuguuuuucuua
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:969.miRNA:5668	agucuguuguuuuucuuacuu
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:969.miRNA:5669	uagucuguuguuuuucuuacu
                                                                  *********************	55:::75	54--70	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:969.miRNA:5670	uuguuuuucuuacuu----ug
                                                                 *********************	54:::74	53--69	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:969.miRNA:5671	guuguuuuucuuacuu----u
>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:969
	uggcuacccuucgcuucauuagcacccuagguuagucucuuuguucuuagucuguuguuuuucuuacuuugucuucgagucuguacgaacuguagccuauuuggcuauaguuauugguguuauaaaaugagcugauuauaaaaaaaaguagcuuuuaacuaucgcccuaaauuuuaaaaaacuaggcuuuaacguagaggguuuauggcuucauggaacuaagauuuuaggaauagcgcaaaugguacuaaucuuaaauccuaaacccuaaauaaguuaguguuuaggguuaagagguaggguuuaggguuuaugguuuagaauaaugcugucaggggacauguucaguauacaaaucaacggccagucaauggagacucgcggugaugaaguggcaauggcuu
	.(((((....(((((((((...((((....((.((((((((((..((....((((((.(((...((((.(((((((...........((((((((((.....))))))))))...((((((((.....((((((.((........)).))))))..((((((.((((((((((((.......((((((((.......))))))))..(((((.........((..(((((((.(((.((.....)).))).)))))))..)).(((((((((((......)))))))))))..)))))))))))))))))..))))))....))))))))....))))))).....))))...))).))))))..)).))).))))))).)))))))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1606.343.1	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	15.32958	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuacccuucgcuucauuagcacccuagguuagucucu-uuguucuuagucuguuguuuuucuuacuu----ugucuuc
            +++++----+++++++++---++++----++-+++++++|+++--++----++++++-+++---++++-||||+++++++
            +++++---|+++++++++|||++++||||++-+++++++-+++-|++--||++++++-+++---++++-----+++++++
    REV:    ucgguaac-ggugaagua---gugg----cgcucagagguaacu-gacc--ggcaacuaaacauaugacuuguacagggg
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:970.miRNA:5672	uuagucuguuguuuuucuuac
                                                         *********************	46:::66	45--65	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:970.miRNA:5673	cuuagucuguuguuuuucuua
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:970.miRNA:5674	agucuguuguuuuucuuacuu
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:970.miRNA:5675	uagucuguuguuuuucuuacu
                                                                  *********************	55:::75	54--70	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:970.miRNA:5676	uuguuuuucuuacuu----ug
                                                                 *********************	54:::74	53--69	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:970.miRNA:5677	guuguuuuucuuacuu----u
>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:970
	uggcuacccuucgcuucauuagcacccuagguuagucucuuuguucuuagucuguuguuuuucuuacuuugucuucgagucuguacgaacuguagccuauuuggcuauaguuauugguguuauaaaaugagcugauuauaaaaaaaaguagcuuuuaacuaucgcccuaaauuuuaaaaaacuaggcuuuaacguagaggguuuauggcuucauggaacuaagauuuuaggaauagcgcaaaugguacuaaucuuaaauccuaaacccuaaauaaguuaguguuuaggguuaagagguaggguuuaggguuuaugguuuagaauaaugcugucaggggacauguucaguauacaaaucaacggccagucaauggagacucgcggugaugaaguggcaauggcuu
	.(((((....(((((((((...((((....((.((((((((((..((....((((((.(((...((((.(((((((...........((((((((((.....))))))))))...((((((((.....((((((.((........)).))))))..((((((.((((((((((((.(((..((..((......))..))..)))...(((((.........((..(((((((.(((.((.....)).))).)))))))..)).(((((((((((......)))))))))))..)))))))))))))))))..))))))....))))))))....))))))).....))))...))).))))))..)).))).))))))).)))))))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1606.343.2	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	15.32958	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuacccuucgcuucauuagcacccuagguuagucucu-uuguucuuagucuguuguuuuucuuacuu----ugucuuc
            +++++----+++++++++---++++----++-+++++++|+++--++----++++++-+++---++++-||||+++++++
            +++++---|+++++++++|||++++||||++-+++++++-+++-|++--||++++++-+++---++++-----+++++++
    REV:    ucgguaac-ggugaagua---gugg----cgcucagagguaacu-gacc--ggcaacuaaacauaugacuuguacagggg
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:971.miRNA:5678	uuagucuguuguuuuucuuac
                                                         *********************	46:::66	45--65	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:971.miRNA:5679	cuuagucuguuguuuuucuua
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:971.miRNA:5680	agucuguuguuuuucuuacuu
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:971.miRNA:5681	uagucuguuguuuuucuuacu
                                                                  *********************	55:::75	54--70	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:971.miRNA:5682	uuguuuuucuuacuu----ug
                                                                 *********************	54:::74	53--69	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:971.miRNA:5683	guuguuuuucuuacuu----u
>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:971
	uggcuacccuucgcuucauuagcacccuagguuagucucuuuguucuuagucuguuguuuuucuuacuuugucuucgagucuguacgaacuguagccuauuuggcuauaguuauugguguuauaaaaugagcugauuauaaaaaaaaguagcuuuuaacuaucgcccuaaauuuuaaaaaacuaggcuuuaacguagaggguuuauggcuucauggaacuaagauuuuaggaauagcgcaaaugguacuaaucuuaaauccuaaacccuaaauaaguuaguguuuaggguuaagagguaggguuuaggguuuaugguuuagaauaaugcugucaggggacauguucaguauacaaaucaacggccagucaauggagacucgcggugaugaaguggcaauggcuu
	.(((((....(((((((((...((((....((.((((((((((..((....((((((.(((...((((.(((((((...........((((((((((.....))))))))))...((..((((.....((((((.((........)).))))))..((((((.((((((((((((.......((((((((.......))))))))..(((((.........((..(((((((.(((.((.....)).))).)))))))..)).(((((((((((......)))))))))))..)))))))))))))))))..))))))....))))..))....))))))).....))))...))).))))))..)).))).))))))).)))))))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1606.352.0	is_MIRNA
	VAL:	1.15	MeanVal:	13.15788	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgcuucauuagcacccuagguuagucucu-uuguucuuagucuguuguuuuucuuacuu----ugucuuc
            +++++++++---++++----++-+++++++|+++--++----++++++-+++---++++-||||+++++++
            +++++++++|||++++||||++-+++++++-+++-|++--||++++++-+++---++++-----+++++++
    REV:    ggugaagua---gugg----cgcucagagguaacu-gacc--ggcaacuaaacauaugacuuguacagggg
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:972.miRNA:5684	agucuguuguuuuucuuacuu
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:972.miRNA:5685	cuuagucuguuguuuuucuua
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:972.miRNA:5686	uagucuguuguuuuucuuacu
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:972.miRNA:5687	uuagucuguuguuuuucuuac
                                                        *********************	45:::65	44--60	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:972.miRNA:5688	guuguuuuucuuacuu----u
                                                          *********************	47:::67	46--62	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:972.miRNA:5689	uguuuuucuuacuu----ugu
>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:972
	uucgcuucauuagcacccuagguuagucucuuuguucuuagucuguuguuuuucuuacuuugucuucgagucuguacgaacuguagccuauuuggcuauaguuauugguguuauaaaaugagcugauuauaaaaaaaaguagcuuuuaacuaucgcccuaaauuuuaaaaaacuaggcuuuaacguagaggguuuauggcuucauggaacuaagauuuuaggaauagcgcaaaugguacuaaucuuaaauccuaaacccuaaauaaguuaguguuuaggguuaagagguaggguuuaggguuuaugguuuagaauaaugcugucaggggacauguucaguauacaaaucaacggccagucaauggagacucgcggugaugaaguggc
	.(((((((((...((((....((.((((((((((..((....((((((.(((...((((.(((((((...........((((((((((.....))))))))))...((((((((.....((((((.((........)).))))))..((((((.((((((((((((.(((..((..((......))..))..)))...(((((.........((..(((((((.(((.((.....)).))).)))))))..)).(((((((((((......)))))))))))..)))))))))))))))))..))))))....))))))))....))))))).....))))...))).))))))..)).))).))))))).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1606.352.1	is_MIRNA
	VAL:	1.15	MeanVal:	13.15788	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgcuucauuagcacccuagguuagucucu-uuguucuuagucuguuguuuuucuuacuu----ugucuuc
            +++++++++---++++----++-+++++++|+++--++----++++++-+++---++++-||||+++++++
            +++++++++|||++++||||++-+++++++-+++-|++--||++++++-+++---++++-----+++++++
    REV:    ggugaagua---gugg----cgcucagagguaacu-gacc--ggcaacuaaacauaugacuuguacagggg
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:973.miRNA:5690	agucuguuguuuuucuuacuu
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:973.miRNA:5691	cuuagucuguuguuuuucuua
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:973.miRNA:5692	uagucuguuguuuuucuuacu
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:973.miRNA:5693	uuagucuguuguuuuucuuac
                                                        *********************	45:::65	44--60	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:973.miRNA:5694	guuguuuuucuuacuu----u
                                                          *********************	47:::67	46--62	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:973.miRNA:5695	uguuuuucuuacuu----ugu
>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:973
	uucgcuucauuagcacccuagguuagucucuuuguucuuagucuguuguuuuucuuacuuugucuucgagucuguacgaacuguagccuauuuggcuauaguuauugguguuauaaaaugagcugauuauaaaaaaaaguagcuuuuaacuaucgcccuaaauuuuaaaaaacuaggcuuuaacguagaggguuuauggcuucauggaacuaagauuuuaggaauagcgcaaaugguacuaaucuuaaauccuaaacccuaaauaaguuaguguuuaggguuaagagguaggguuuaggguuuaugguuuagaauaaugcugucaggggacauguucaguauacaaaucaacggccagucaauggagacucgcggugaugaaguggc
	.(((((((((...((((....((.((((((((((..((....((((((.(((...((((.(((((((...........((((((((((.....))))))))))...((((((((.....((((((.((........)).))))))..((((((.((((((((((((.......((((((((.......))))))))..(((((.........((..(((((((.(((.((.....)).))).)))))))..)).(((((((((((......)))))))))))..)))))))))))))))))..))))))....))))))))....))))))).....))))...))).))))))..)).))).))))))).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1606.352.2	is_MIRNA
	VAL:	1.15	MeanVal:	13.15788	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgcuucauuagcacccuagguuagucucu-uuguucuuagucuguuguuuuucuuacuu----ugucuuc
            +++++++++---++++----++-+++++++|+++--++----++++++-+++---++++-||||+++++++
            +++++++++|||++++||||++-+++++++-+++-|++--||++++++-+++---++++-----+++++++
    REV:    ggugaagua---gugg----cgcucagagguaacu-gacc--ggcaacuaaacauaugacuuguacagggg
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:974.miRNA:5696	agucuguuguuuuucuuacuu
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:974.miRNA:5697	cuuagucuguuguuuuucuua
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:974.miRNA:5698	uagucuguuguuuuucuuacu
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:974.miRNA:5699	uuagucuguuguuuuucuuac
                                                        *********************	45:::65	44--60	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:974.miRNA:5700	guuguuuuucuuacuu----u
                                                          *********************	47:::67	46--62	>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:974.miRNA:5701	uguuuuucuuacuu----ugu
>>scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:974
	uucgcuucauuagcacccuagguuagucucuuuguucuuagucuguuguuuuucuuacuuugucuucgagucuguacgaacuguagccuauuuggcuauaguuauugguguuauaaaaugagcugauuauaaaaaaaaguagcuuuuaacuaucgcccuaaauuuuaaaaaacuaggcuuuaacguagaggguuuauggcuucauggaacuaagauuuuaggaauagcgcaaaugguacuaaucuuaaauccuaaacccuaaauaaguuaguguuuaggguuaagagguaggguuuaggguuuaugguuuagaauaaugcugucaggggacauguucaguauacaaaucaacggccagucaauggagacucgcggugaugaaguggc
	.(((((((((...((((....((.((((((((((..((....((((((.(((...((((.(((((((...........((((((((((.....))))))))))...((((((((.....((((((.((........)).))))))..((((((.((((((((((((...(((((..((......))....)))))...(((((.........((..(((((((.(((.((.....)).))).)))))))..)).(((((((((((......)))))))))))..)))))))))))))))))..))))))....))))))))....))))))).....))))...))).))))))..)).))).))))))).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1620.57.0	is_MIRNA
	VAL:	12.71	MeanVal:	144.252825	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaguuug--uauuuuaauacgucgaaaaugg-uauuuauaaauauguuauguuguuuuu-ggg
            +++++-+++-||++++++++++++++----++--|+++++-++---++++--+++-++++--|+++
            +++++-+++---++++++++++++++----++---+++++-++---++++||+++-++++---+++
    REV:    uuuuugaaaaaaauaaaguuauguaggaaguaagagugaacguauuuaca--acaucagauaucuc
             *********************	2:::22	2--20	>>scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:975.miRNA:5702	aaaaguuug--uauuuuaaua
                                                *********************	37:::57	34--54	>>scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:975.miRNA:5703	auuuauaaauauguuauguug
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:975.miRNA:5704	auaaauauguuauguuguuuu
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:975.miRNA:5705	uuauaaauauguuauguuguu
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:975.miRNA:5706	uauaaauauguuauguuguuu
                                                 *********************	38:::58	35--55	>>scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:975.miRNA:5707	uuuauaaauauguuauguugu
>>scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:975
	cuugugaauuuacuaccagauuaaaaaaguuuguauuuuaauacgucgaaaaugguauuuauaaauauguuauguuguuuuugggugcacucuauagacuacaacauuuaugcaagugagaaugaaggauguauugaaauaaaaaaaguuuuucaauaccacauuauaaauaaauaaauauuagagaagccuauguaaguuguaaaaacccaaaacuuuauaagguuguugauggaaaagagcucucauguuauaguaguaguuuggauuuauuauuggaauccgguuauuuaauuaagaggcacuaucguggcacucuauaagaugcauccuauaauuacuaacuuuuacaacuuuuauuuaagguuuccuauugguuggggguaaauuuagaac
	.((.(((((((((..(((.....(((((.(((.((((((((((((((....((..(((((.((...((((..(((.((((..(((....)))...)))).)))))))...)).)))))...))....))))))))))))))...))).)))))....((((..((((......))))....(((.((((((((((.(((((((((((..........((((.(((.(((..(((((...((....)).(((((..(((((.((((((((((.......))))))..(((......))).)))))))))..))))).))))).....))).)))))))........))))))))))).)))...)))))))))).)))))))..))))))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold1620.57.1	is_MIRNA
	VAL:	15.54	MeanVal:	172.608293	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaguuug--uauuuuaauacgucgaaaaugg-uauuuauaaauauguuauguuguuuuu-ggg
            +++++-+++-||++++++++++++++----++--|+++++------++++--+++-++++--|+++
            +++++-+++---++++++++++++++----++---+++++------++++||+++-++++---+++
    REV:    uuuuugaaaaaaauaaaguuauguaggaaguaagagugaacguauuuaca--acaucagauaucuc
             *********************	2:::22	2--20	>>scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:976.miRNA:5708	aaaaguuug--uauuuuaaua
                                                *********************	37:::57	34--54	>>scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:976.miRNA:5709	auuuauaaauauguuauguug
              *********************	3:::23	3--21	>>scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:976.miRNA:5710	aaaguuug--uauuuuaauac
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:976.miRNA:5711	auaaauauguuauguuguuuu
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:976.miRNA:5712	uauaaauauguuauguuguuu
                                                 *********************	38:::58	35--55	>>scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:976.miRNA:5713	uuuauaaauauguuauguugu
>>scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:976
	cuugugaauuuacuaccagauuaaaaaaguuuguauuuuaauacgucgaaaaugguauuuauaaauauguuauguuguuuuugggugcacucuauagacuacaacauuuaugcaagugagaaugaaggauguauugaaauaaaaaaaguuuuucaauaccacauuauaaauaaauaaauauuagagaagccuauguaaguuguaaaaacccaaaacuuuauaagguuguugauggaaaagagcucucauguuauaguaguaguuuggauuuauuauuggaauccgguuauuuaauuaagaggcacuaucguggcacucuauaagaugcauccuauaauuacuaacuuuuacaacuuuuauuuaagguuuccuauugguuggggguaaauuuagaac
	.((.(((((((((..(((.....(((((.(((.((((((((((((((....((..(((((......((((..(((.((((..(((....)))...)))).)))))))......)))))...))....))))))))))))))...))).)))))....((((..((((......))))....(((.((((((((((.(((((((((((..........((((.(((.(((..(((((...((....)).(((((..(((((.((((((((((.......))))))..(((......))).)))))))))..))))).))))).....))).)))))))........))))))))))).)))...)))))))))).)))))))..))))))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold1620.57.2	is_MIRNA
	VAL:	12.71	MeanVal:	144.252825	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaguuug--uauuuuaauacgucgaaaaugg-uauuuauaaauauguuauguuguuuuu-ggg
            +++++-+++-||++++++++++++++----++--|+++++-++---++++--+++-++++--|+++
            +++++-+++---++++++++++++++----++---+++++-++---++++||+++-++++---+++
    REV:    uuuuugaaaaaaauaaaguuauguaggaaguaagagugaacguauuuaca--acaucagauaucuc
             *********************	2:::22	2--20	>>scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:977.miRNA:5714	aaaaguuug--uauuuuaaua
                                                *********************	37:::57	34--54	>>scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:977.miRNA:5715	auuuauaaauauguuauguug
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:977.miRNA:5716	auaaauauguuauguuguuuu
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:977.miRNA:5717	uuauaaauauguuauguuguu
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:977.miRNA:5718	uauaaauauguuauguuguuu
                                                 *********************	38:::58	35--55	>>scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:977.miRNA:5719	uuuauaaauauguuauguugu
>>scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:977
	cuugugaauuuacuaccagauuaaaaaaguuuguauuuuaauacgucgaaaaugguauuuauaaauauguuauguuguuuuugggugcacucuauagacuacaacauuuaugcaagugagaaugaaggauguauugaaauaaaaaaaguuuuucaauaccacauuauaaauaaauaaauauuagagaagccuauguaaguuguaaaaacccaaaacuuuauaagguuguugauggaaaagagcucucauguuauaguaguaguuuggauuuauuauuggaauccgguuauuuaauuaagaggcacuaucguggcacucuauaagaugcauccuauaauuacuaacuuuuacaacuuuuauuuaagguuuccuauugguuggggguaaauuuagaac
	.((.(((((((((..(((.....(((((.(((.((((((((((((((....((..(((((.((...((((..(((.((((..(((....)))...)))).)))))))...)).)))))...))....))))))))))))))...))).)))))....((((..((((......))))....(((.((((((((((.(((((((((((..(((.(((((....))))).....))).....................((((((((.((((.(((((((((...)))))..........((((((((....)).)).))))....)))).))))...))))))))..))))))))))).)))...)))))))))).)))))))..))))))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold1627.11262.0	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	9.746454	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuugau--ggaguaguugaguucaa--gacgagggucuacuaauugguagagcuu--ccuuuuguc---ggcuaag
            ++++++||++++-----+++-++++||++++++++---+++++-++++-++++--||++++-++++|||+++-+++
            ++++++--++++|||||+++-++++--++++++++---+++++-++++|++++----++++-++++---+++|+++
    REV:    gaauugucccuc-----cucuaguuaccuguucuuuucugguucacca-cucguuuuggaacauaggacccg-uuc
                                               *********************	36:::56	32--51	>>scaffold1627.Lu0910.pre-miRNA:978.miRNA:5720	ucuacuaauugguagagcuu-
                                              *********************	35:::55	31--51	>>scaffold1627.Lu0910.pre-miRNA:978.miRNA:5721	gucuacuaauugguagagcuu
                                                     *********************	42:::62	38--56	>>scaffold1627.Lu0910.pre-miRNA:978.miRNA:5722	aauugguagagcuu--ccuuu
                                       *********************	28:::48	24--44	>>scaffold1627.Lu0910.pre-miRNA:978.miRNA:5723	gacgagggucuacuaauuggu
                                           *********************	32:::52	28--48	>>scaffold1627.Lu0910.pre-miRNA:978.miRNA:5724	agggucuacuaauugguagag
                                                      *********************	43:::63	39--57	>>scaffold1627.Lu0910.pre-miRNA:978.miRNA:5725	auugguagagcuu--ccuuuu
>>scaffold1627.Lu0910.pre-miRNA:978
	gcuuuagggucccugcuaaggcagguguaugcaagcugagagaccuuguggacacccuugauggaguaguugaguucaagacgagggucuacuaauugguagagcuuccuuuugucggcuaaguauggucuugcccaggauacaagguuuugcucaccacuuggucuuuucuuguccauugaucuccucccuguuaagaucucuaggauuacaacuccaaagcuguauacauca
	(((((((........))))))).(((((((((.((((.(((((((....)).....((((((((((.....(((.((((((((((((...(((((.((((.((((..((((.(((((((.(((......))))))...)))).))))....)))))))).)))))...))))))))..)))).)))))))..)))))).))))).(((.......)))..))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1713.5751.0	is_MIRNA
	VAL:	37.16	MeanVal:	781.7216015	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagagaaauugaauccaucccacaaugaccuuaugaacauugcugggacauagcuaauuagguaucacauguuccugucuuucaaaugacugaa
            ++++-++++++++++++++++++++++-+++---------++++++++++++++++---+++++++++++++++-+++++++-++++++-++++
            ++++-++++++++++++++++++++++-+++|||||||||++++++++++++++++---+++++++++++++++-+++++++-++++++-++++
    REV:    aucuguuuaacuuagguaggguguuaccgga---------acgacccuguaucgauaauuccauaguguacaagaacagaaacuuuacuaacuu
                                                                                     *********************	74:::94	74--94	>>scaffold1713.Lu0910.pre-miRNA:979.miRNA:5726	ccugucuuucaaaugacugaa
                                                                                    *********************	73:::93	73--93	>>scaffold1713.Lu0910.pre-miRNA:979.miRNA:5727	uccugucuuucaaaugacuga
                                                                                  *********************	71:::91	71--91	>>scaffold1713.Lu0910.pre-miRNA:979.miRNA:5728	guuccugucuuucaaaugacu
                                                                                 *********************	70:::90	70--90	>>scaffold1713.Lu0910.pre-miRNA:979.miRNA:5729	uguuccugucuuucaaaugac
                                                                                   *********************	72:::92	72--92	>>scaffold1713.Lu0910.pre-miRNA:979.miRNA:5730	uuccugucuuucaaaugacug
                                                                                *********************	69:::89	69--89	>>scaffold1713.Lu0910.pre-miRNA:979.miRNA:5731	auguuccugucuuucaaauga
>>scaffold1713.Lu0910.pre-miRNA:979
	uagagaaauugaauccaucccacaaugaccuuaugaacauugcugggacauagcuaauuagguaucacauguuccugucuuucaaaugacugaaacaagacacaagcaggaagaugauuaagguacaugucugaggcaaccagccauggaauuuaugaacucauaccagcaagugcuugauuuuguaggacaacuacccuuaucccaucuuccacacauacguguaguaguuugaaggcaaguucaugugccuucacagauucaugguuguuuuugcuucaagcauuguccccugcaauaacaaugacaguuucaccagguucaaucauuucaaagacaagaacaugugauaccuuaauagcuaugucccagcaaggccauugugggauggauucaauuugucuauauaaugcucuucuuauucuauuuaggacagccaucauuucaagaauuacugagcaggaccgaggaagaauucggg
	((((.((((((((((((((((((((((.(((.........((((((((((((((((...(((((((((((((((.(((((((.((((((.((((....((((...((.((((((((....((((((.((.(((.(((.....)))........((((....)))).))))).))))))......((((.....))))........))))))))..(((..((((.(((....((((((((........))))))))...)))))))..)))...........))..)))).((((....(((.......)))....)))))))).)))))).))))))).)))))))))))))))...))))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))).....(((((.....(((((......((......))......)))))....)))))...(((((......))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1713.5755.0	is_MIRNA
	VAL:	44.32	MeanVal:	932.351133	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauugaauccaucccacaaugaccuuaugaacauugcugggacauagcuaauuagguaucacauguuccugucuuucaaaugacugaa
            ++++++++++++++++++++++-+++---------++++++++++++++++---+++++++++++++++-+++++++-++++++-++++
            ++++++++++++++++++++++-+++|||||||||++++++++++++++++---+++++++++++++++-+++++++-++++++-++++
    REV:    uuuaacuuagguaggguguuaccgga---------acgacccuguaucgauaauuccauaguguacaagaacagaaacuuuacuaacuu
                                                                                *********************	69:::89	69--89	>>scaffold1713.Lu0910.pre-miRNA:980.miRNA:5732	ccugucuuucaaaugacugaa
                                                                               *********************	68:::88	68--88	>>scaffold1713.Lu0910.pre-miRNA:980.miRNA:5733	uccugucuuucaaaugacuga
                                                                              *********************	67:::87	67--87	>>scaffold1713.Lu0910.pre-miRNA:980.miRNA:5734	uuccugucuuucaaaugacug
                                                                             *********************	66:::86	66--86	>>scaffold1713.Lu0910.pre-miRNA:980.miRNA:5735	guuccugucuuucaaaugacu
                                                                            *********************	65:::85	65--85	>>scaffold1713.Lu0910.pre-miRNA:980.miRNA:5736	uguuccugucuuucaaaugac
                                                                           *********************	64:::84	64--84	>>scaffold1713.Lu0910.pre-miRNA:980.miRNA:5737	auguuccugucuuucaaauga
>>scaffold1713.Lu0910.pre-miRNA:980
	gaaauugaauccaucccacaaugaccuuaugaacauugcugggacauagcuaauuagguaucacauguuccugucuuucaaaugacugaaacaagacacaagcaggaagaugauuaagguacaugucugaggcaaccagccauggaauuuaugaacucauaccagcaagugcuugauuuuguaggacaacuacccuuaucccaucuuccacacauacguguaguaguuugaaggcaaguucaugugccuucacagauucaugguuguuuuugcuucaagcauuguccccugcaauaacaaugacaguuucaccagguucaaucauuucaaagacaagaacaugugauaccuuaauagcuaugucccagcaaggccauugugggauggauucaauuugucuauauaaugcucuucuuauucuauuuaggacagccaucauuucaagaauuacugagcaggaccgaggaagaauucggg
	.((((((((((((((((((((((.(((.........((((((((((((((((...(((((((((((((((.(((((((.((((((.((((....((((...((.((((((((....((((((.((.(((.(((.....)))........((((....)))).))))).))))))......((((.....))))........))))))))..(((..((((.(((....((((((((........))))))))...)))))))..)))...........))..)))).((((....(((.......)))....)))))))).)))))).))))))).)))))))))))))))...))))))))))))))))))).))))))))))))))))))))))..........(((((.....(((((......((......))......)))))....)))))...(((((......))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1754.0	is_MIRNA
	VAL:	10.14	MeanVal:	208.216213333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaauauuugacguggauguuggacauugcuaaagaaucaaguuucauuauggu--gaccucgacaaauaauggucaaaugaauugaaaaauuauu--uuuacac
            ++++++++++++++-+++++++--++-++++++++-----+++++++++-+++||++++----++++-+++++--+++++++-+++++++-++++||+++++++
            ++++++++++++++-+++++++--++-++++++++-----+++++++++|+++--++++---|++++-+++++--+++++++-+++++++-++++--+++++++
    REV:    auuauaaacugcacauacagcccuuacugauuuuuaacuccaaaguggu-ucaauuugguaa-guuuuuuauccuuuuacuucauuuuuuuauaaauaagugug
                                                                                      *********************	75:::95	73--93	>>scaffold1754.Lu0910.pre-miRNA:981.miRNA:5738	caaaugaauugaaaaauuauu
                                                                                     *********************	74:::94	72--92	>>scaffold1754.Lu0910.pre-miRNA:981.miRNA:5739	ucaaaugaauugaaaaauuau
                                                                                    *********************	73:::93	71--91	>>scaffold1754.Lu0910.pre-miRNA:981.miRNA:5740	gucaaaugaauugaaaaauua
                                                                                       *********************	76:::96	74--93	>>scaffold1754.Lu0910.pre-miRNA:981.miRNA:5741	aaaugaauugaaaaauuauu-
                                                                           *********************	64:::84	62--82	>>scaffold1754.Lu0910.pre-miRNA:981.miRNA:5742	caaauaauggucaaaugaauu
                                                                                 *********************	70:::90	68--88	>>scaffold1754.Lu0910.pre-miRNA:981.miRNA:5743	auggucaaaugaauugaaaaa
>>scaffold1754.Lu0910.pre-miRNA:981
	ccaacauacacguaaaauauuaucccauucaaaaaauuuaaaauuucaccucaacauuugucgauuuccaaaggggaacaccuauggaaaugagacauuuugacaugaaaauuucuaaacuuucaaauggacuaauauuugacguggauguuggacauugcuaaagaaucaaguuucauuauggugaccucgacaaauaauggucaaaugaauugaaaaauuauuuuuacacaucaugguaaccccuguaaauaauugucgaauggauuuuaaaaucaaauuuccucgauauuguuuuagcgugugaauaaauauuuuuuuacuucauuuuccuauuuuuugaaugguuuaacuuggugaaaccucaauuuuuagucauucccgacauacacgucaaauauuauuucuuuucaauauuuucaauuuucaccucaaaa
	.............((((((((...(((((..(((..((..((((((((..((((....((((.(((((((.(((......))).)))))))..))))..))))..))))).)))..))..)))..)))))..((((((((((((((.(((((((..((.((((((((.....(((((((((.(((((((....((((.(((((..(((((((.(((((((.(((((((((((..((.((....)).)).((((((.((((((..(((..((.......))..)))))))))))))))....)))))))..)))).))))))).)))))))..))))).))))...))))..)))))))))))).....)))))))).))..))))))).)))))))))))))).........)))))))).................

###########################################################################################################################

>scaffold1829.4804.0	is_MIRNA
	VAL:	10.97	MeanVal:	165.367399555555	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcagcgcaugcgaccagccuguugcaggc
            +++++----++++++-++++++++++++++
            +++++----++++++-++++++++++++++
    REV:    ccguuucacacgcugaucggacaacguccg
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:982.miRNA:5744	caugcgaccagccuguugcag
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:982.miRNA:5745	agcgcaugcgaccagccuguu
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:982.miRNA:5746	gcaugcgaccagccuguugca
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:982.miRNA:5747	cgcaugcgaccagccuguugc
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:982.miRNA:5748	cagcgcaugcgaccagccugu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:982.miRNA:5749	gcgcaugcgaccagccuguug
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:982.miRNA:5750	augcgaccagccuguugcagg
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:982.miRNA:5751	gcagcgcaugcgaccagccug
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:982.miRNA:5752	ugcgaccagccuguugcaggc
>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:982
	gcgacguuucuugccgccucaaagcuagcuuuuucacaggcagcgcaugcgaccagccuguugcaggcgccgcguucgacuaagccugucggcguucgacuaagcuugucgcaggcggacugcgacaaccagccugcaacaggcuagucgcacacuuugccgucgguguauguaugcc
	(((((((....(((((....((((....))))......(((((....((((((.((((((((((((((...((..((((....(((....)))..))))....)).((((((((.....))))))))....)))))))))))))).))))))....)))))..))))).)))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold1829.4823.0	is_MIRNA
	VAL:	10.97	MeanVal:	165.367399555555	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcagcgcaugcgaccagccuguugcaggc
            +++++----++++++-++++++++++++++
            +++++----++++++-++++++++++++++
    REV:    ccguuucacacgcugaucggacaacguccg
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:983.miRNA:5753	caugcgaccagccuguugcag
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:983.miRNA:5754	agcgcaugcgaccagccuguu
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:983.miRNA:5755	gcaugcgaccagccuguugca
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:983.miRNA:5756	cgcaugcgaccagccuguugc
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:983.miRNA:5757	cagcgcaugcgaccagccugu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:983.miRNA:5758	gcgcaugcgaccagccuguug
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:983.miRNA:5759	augcgaccagccuguugcagg
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:983.miRNA:5760	gcagcgcaugcgaccagccug
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:983.miRNA:5761	ugcgaccagccuguugcaggc
>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:983
	caaagcuagcuuuuucacaggcagcgcaugcgaccagccuguugcaggcgccgcguucgacuaagccugucggcguucgacuaagcuugucgcaggcggacugcgacaaccagccugcaacaggcuagucgcacacuuugccgucgguguauguaugcca
	.((((....))))......(((((....((((((.((((((((((((((...((..((((....(((....)))..))))....)).((((((((.....))))))))....)))))))))))))).))))))....)))))...(((((....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1829.4826.0	is_MIRNA
	VAL:	5.02	MeanVal:	79.2419355	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuagcuuuuucaca---ggcagcgcaugcgaccagccuguugcaggc
            ++--++-----+++-|||+++++----++++++-++++++++++++++
            ++--++---||+++----+++++----++++++-++++++++++++++
    REV:    cguauguau--guggcugccguuucacacgcugaucggacaacguccg
                                     *********************	26:::46	23--43	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:984.miRNA:5762	caugcgaccagccuguugcag
                                 *********************	22:::42	19--39	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:984.miRNA:5763	agcgcaugcgaccagccuguu
                                    *********************	25:::45	22--42	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:984.miRNA:5764	gcaugcgaccagccuguugca
                                   *********************	24:::44	21--41	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:984.miRNA:5765	cgcaugcgaccagccuguugc
                                *********************	21:::41	18--38	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:984.miRNA:5766	cagcgcaugcgaccagccugu
                                  *********************	23:::43	20--40	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:984.miRNA:5767	gcgcaugcgaccagccuguug
>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:984
	agcuagcuuuuucacaggcagcgcaugcgaccagccuguugcaggcgccgcguucgacuaagccugucggcguucgacuaagcuugucgcaggcggacugcgacaaccagccugcaacaggcuagucgcacacuuugccgucgguguauguaugcc
	.((..((.....(((.(((((....((((((.((((((((((((((...((..((((....(((....)))..))))....)).((((((((.....))))))))....)))))))))))))).))))))....)))))....)))...))..)).

###########################################################################################################################

>scaffold1829.4841.0	is_MIRNA
	VAL:	10.97	MeanVal:	165.367399555555	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcagcgcaugcgaccagccuguugcaggc
            +++++----++++++-++++++++++++++
            +++++----++++++-++++++++++++++
    REV:    ccguuucacacgcugaucggacaacguccg
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:985.miRNA:5768	caugcgaccagccuguugcag
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:985.miRNA:5769	agcgcaugcgaccagccuguu
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:985.miRNA:5770	gcaugcgaccagccuguugca
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:985.miRNA:5771	cgcaugcgaccagccuguugc
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:985.miRNA:5772	cagcgcaugcgaccagccugu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:985.miRNA:5773	gcgcaugcgaccagccuguug
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:985.miRNA:5774	augcgaccagccuguugcagg
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:985.miRNA:5775	gcagcgcaugcgaccagccug
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:985.miRNA:5776	ugcgaccagccuguugcaggc
>>scaffold1829.Lu0910.pre-miRNA:985
	aggcagcgcaugcgaccagccuguugcaggcgccgcguucgacuaagccugucggcguucgacuaagcuugucgcaggcggacugcgacaaccagccugcaacaggcuagucgcacacuuugccgucgguguauguaugcca
	.(((((....((((((.((((((((((((((...((..((((....(((....)))..))))....)).((((((((.....))))))))....)))))))))))))).))))))....)))))...(((((....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1852.5059.0	is_MIRNA
	VAL:	9.86	MeanVal:	175.055874	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuucc--ucuggaauauggaauggaaaagaaug
            +++-++-||+++++-++++++++++++++++++++
            +++-++---+++++-++++++++++++++++++++
    REV:    gugcagacuagaucauauaccuuaccuuuucuuac
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5777	gaauauggaauggaaaagaau
                          *********************	15:::35	13--33	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5778	aauauggaauggaaaagaaug
                        *********************	13:::33	11--31	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5779	ggaauauggaauggaaaagaa
                       *********************	12:::32	10--30	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5780	uggaauauggaauggaaaaga
                     *********************	10:::30	8--28	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5781	ucuggaauauggaauggaaaa
                      *********************	11:::31	9--29	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5782	cuggaauauggaauggaaaag
>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986
	augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua
	.((((.((((((.((((.((((((.........................(((.((.(((((.((((((((((((((((((((........)))))))))))))))))))).)))))...)).))).(((((.((((..........)))).))))).........))))))....))))..)))))).))))

###########################################################################################################################

>scaffold1852.5059.1	is_MIRNA
	VAL:	9.86	MeanVal:	175.055874	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuucc--ucuggaauauggaauggaaaagaaug
            +++-++-||+++++-++++++++++++++++++++
            +++-++---+++++-++++++++++++++++++++
    REV:    gugcagacuagaucauauaccuuaccuuuucuuac
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5783	gaauauggaauggaaaagaau
                          *********************	15:::35	13--33	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5784	aauauggaauggaaaagaaug
                        *********************	13:::33	11--31	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5785	ggaauauggaauggaaaagaa
                       *********************	12:::32	10--30	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5786	uggaauauggaauggaaaaga
                     *********************	10:::30	8--28	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5787	ucuggaauauggaauggaaaa
                      *********************	11:::31	9--29	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5788	cuggaauauggaauggaaaag
>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987
	augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua
	.((((.((((((.((((.((((((.........................(((.((.(((((.((((((((((((((((((((........)))))))))))))))))))).)))))...)).))).(((((.((((.((....)).)))).))))).........))))))....))))..)))))).))))

###########################################################################################################################

>scaffold1852.5064.0	is_MIRNA
	VAL:	9.86	MeanVal:	175.055874	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuucc--ucuggaauauggaauggaaaagaaug
            +++-++-||+++++-++++++++++++++++++++
            +++-++---+++++-++++++++++++++++++++
    REV:    gugcagacuagaucauauaccuuaccuuuucuuac
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5789	gaauauggaauggaaaagaau
                          *********************	15:::35	13--33	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5790	aauauggaauggaaaagaaug
                        *********************	13:::33	11--31	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5791	ggaauauggaauggaaaagaa
                       *********************	12:::32	10--30	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5792	uggaauauggaauggaaaaga
                     *********************	10:::30	8--28	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5793	ucuggaauauggaauggaaaa
                      *********************	11:::31	9--29	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5794	cuggaauauggaauggaaaag
>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988
	aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua
	.((((((.((((.((((((.........................(((.((.(((((.((((((((((((((((((((........)))))))))))))))))))).)))))...)).))).(((((.((((..........)))).))))).........))))))....))))..)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1852.5064.1	is_MIRNA
	VAL:	9.86	MeanVal:	175.055874	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuucc--ucuggaauauggaauggaaaagaaug
            +++-++-||+++++-++++++++++++++++++++
            +++-++---+++++-++++++++++++++++++++
    REV:    gugcagacuagaucauauaccuuaccuuuucuuac
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5795	gaauauggaauggaaaagaau
                          *********************	15:::35	13--33	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5796	aauauggaauggaaaagaaug
                        *********************	13:::33	11--31	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5797	ggaauauggaauggaaaagaa
                       *********************	12:::32	10--30	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5798	uggaauauggaauggaaaaga
                     *********************	10:::30	8--28	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5799	ucuggaauauggaauggaaaa
                      *********************	11:::31	9--29	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5800	cuggaauauggaauggaaaag
>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989
	aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua
	.((((((.((((.((((((.........................(((.((.(((((.((((((((((((((((((((........)))))))))))))))))))).)))))...)).))).(((((.((((.((....)).)))).))))).........))))))....))))..)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1852.5071.0	is_MIRNA
	VAL:	9.86	MeanVal:	175.055874	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuucc--ucuggaauauggaauggaaaagaaug
            +++-++-||+++++-++++++++++++++++++++
            +++-++---+++++-++++++++++++++++++++
    REV:    gugcagacuagaucauauaccuuaccuuuucuuac
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5801	gaauauggaauggaaaagaau
                          *********************	15:::35	13--33	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5802	aauauggaauggaaaagaaug
                        *********************	13:::33	11--31	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5803	ggaauauggaauggaaaagaa
                       *********************	12:::32	10--30	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5804	uggaauauggaauggaaaaga
                     *********************	10:::30	8--28	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5805	ucuggaauauggaauggaaaa
                      *********************	11:::31	9--29	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5806	cuggaauauggaauggaaaag
>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990
	uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau
	.(((((.......))))).......(((((.......(((.((.(((((.((((((((((((((((((((........)))))))))))))))))))).)))))...)).))).(((((.((((.((....)).)))).))))).........................))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1852.5071.1	is_MIRNA
	VAL:	9.86	MeanVal:	175.055874	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuucc--ucuggaauauggaauggaaaagaaug
            +++-++-||+++++-++++++++++++++++++++
            +++-++---+++++-++++++++++++++++++++
    REV:    gugcagacuagaucauauaccuuaccuuuucuuac
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5807	gaauauggaauggaaaagaau
                          *********************	15:::35	13--33	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5808	aauauggaauggaaaagaaug
                        *********************	13:::33	11--31	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5809	ggaauauggaauggaaaagaa
                       *********************	12:::32	10--30	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5810	uggaauauggaauggaaaaga
                     *********************	10:::30	8--28	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5811	ucuggaauauggaauggaaaa
                      *********************	11:::31	9--29	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5812	cuggaauauggaauggaaaag
>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991
	uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau
	.(((((.......))))).......(((((.......(((.((.(((((.((((((((((((((((((((........)))))))))))))))))))).)))))...)).))).(((((.((((..........)))).))))).........................))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1852.5095.0	is_MIRNA
	VAL:	9.86	MeanVal:	175.055874	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuucc--ucuggaauauggaauggaaaagaaug
            +++-++-||+++++-++++++++++++++++++++
            +++-++---+++++-++++++++++++++++++++
    REV:    gugcagacuagaucauauaccuuaccuuuucuuac
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5813	gaauauggaauggaaaagaau
                          *********************	15:::35	13--33	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5814	aauauggaauggaaaagaaug
                        *********************	13:::33	11--31	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5815	ggaauauggaauggaaaagaa
                       *********************	12:::32	10--30	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5816	uggaauauggaauggaaaaga
                     *********************	10:::30	8--28	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5817	ucuggaauauggaauggaaaa
                      *********************	11:::31	9--29	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5818	cuggaauauggaauggaaaag
>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992
	uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau
	.(((((.......(((.((.(((((.((((((((((((((((((((........)))))))))))))))))))).)))))...)).))).(((((.((((.((....)).)))).))))).........................))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1852.5095.1	is_MIRNA
	VAL:	9.86	MeanVal:	175.055874	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuucc--ucuggaauauggaauggaaaagaaug
            +++-++-||+++++-++++++++++++++++++++
            +++-++---+++++-++++++++++++++++++++
    REV:    gugcagacuagaucauauaccuuaccuuuucuuac
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5819	gaauauggaauggaaaagaau
                          *********************	15:::35	13--33	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5820	aauauggaauggaaaagaaug
                        *********************	13:::33	11--31	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5821	ggaauauggaauggaaaagaa
                       *********************	12:::32	10--30	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5822	uggaauauggaauggaaaaga
                     *********************	10:::30	8--28	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5823	ucuggaauauggaauggaaaa
                      *********************	11:::31	9--29	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5824	cuggaauauggaauggaaaag
>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993
	uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau
	.(((((.......(((.((.(((((.((((((((((((((((((((........)))))))))))))))))))).)))))...)).))).(((((.((((..........)))).))))).........................))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1852.5107.0	is_MIRNA
	VAL:	9.86	MeanVal:	175.055874	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuucc--ucuggaauauggaauggaaaagaaug
            +++-++-||+++++-++++++++++++++++++++
            +++-++---+++++-++++++++++++++++++++
    REV:    gugcagacuagaucauauaccuuaccuuuucuuac
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5825	gaauauggaauggaaaagaau
                          *********************	15:::35	13--33	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5826	aauauggaauggaaaagaaug
                        *********************	13:::33	11--31	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5827	ggaauauggaauggaaaagaa
                       *********************	12:::32	10--30	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5828	uggaauauggaauggaaaaga
                     *********************	10:::30	8--28	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5829	ucuggaauauggaauggaaaa
                      *********************	11:::31	9--29	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5830	cuggaauauggaauggaaaag
>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994
	ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua
	.(((.((.(((((.((((((((((((((((((((........)))))))))))))))))))).)))))...)).)))..((((.((((.((....)).)))).)))).(((((.((....(((........))).)).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1852.5107.1	is_MIRNA
	VAL:	9.86	MeanVal:	175.055874	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuucc--ucuggaauauggaauggaaaagaaug
            +++-++-||+++++-++++++++++++++++++++
            +++-++---+++++-++++++++++++++++++++
    REV:    gugcagacuagaucauauaccuuaccuuuucuuac
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5831	gaauauggaauggaaaagaau
                          *********************	15:::35	13--33	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5832	aauauggaauggaaaagaaug
                        *********************	13:::33	11--31	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5833	ggaauauggaauggaaaagaa
                       *********************	12:::32	10--30	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5834	uggaauauggaauggaaaaga
                     *********************	10:::30	8--28	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5835	ucuggaauauggaauggaaaa
                      *********************	11:::31	9--29	>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5836	cuggaauauggaauggaaaag
>>scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995
	ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua
	.(((.((.(((((.((((((((((((((((((((........)))))))))))))))))))).)))))...)).)))..((((.((((..........)))).)))).(((((.((....(((........))).)).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1854.0	is_MIRNA
	VAL:	3.57	MeanVal:	26.225086	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacacggcguguuccacuaggaacacggcguguucug-ugggacacggcguguucug-ugggacacgacguguucug-ugggacacg
            ++++++++-++++++++-++-++-+++++-++++++++-|+++++++++-++++++++-|+++++++++-++++++++-|+++-+++++
            ++++++++-++++++++-++-++|+++++-++++++++--+++++++++-++++++++--+++++++++-++++++++--+++-+++++
    REV:    ccuugugcggcacaaggagaccc-ugugcagcacaaggagaccuugugcggcacaaggagacccugugcagcacaaggagaccgugugc
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1854.Lu0910.pre-miRNA:996.miRNA:5837	gaacacggcguguuccacuag
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1854.Lu0910.pre-miRNA:996.miRNA:5838	aacacggcguguuccacuagg
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold1854.Lu0910.pre-miRNA:996.miRNA:5839	uguuccacuaggaacacggcg
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold1854.Lu0910.pre-miRNA:996.miRNA:5840	guuccacuaggaacacggcgu
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold1854.Lu0910.pre-miRNA:996.miRNA:5841	guguuccacuaggaacacggc
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold1854.Lu0910.pre-miRNA:996.miRNA:5842	cguguuccacuaggaacacgg
>>scaffold1854.Lu0910.pre-miRNA:996
	gguggggugagggcgauuuggagguaggauuauggcgauggagaagagaagaggggagggaaaacggaagaaauccgaggagagaggaagagaugguacuaaccuggagaaggaacacggcguguuccacuaggaacacggcguguucugugggacacggcguguucugugggacacgacguguucugugggacacggccuguucugugggacacggcguguucugcauggacucgcccguggccaccagucuauaaucccgugccuggaacacggcguguuccaucccguguccagucccuggaacuuugacauccaaaauuccauacggaacaggggcguguuccaacggaacacggcgugugccagaggaacacgacgugucccagaggaacacggcguguuccagaggaacacgacgugucccagaggaacacggcguguuccauaugga
	....((((.((.((.((((....((.........))............................((((.....)))).............)))).)).)).))))......((((((((.((((((((.((.((.(((((.((((((((.(((((((((.((((((((.(((((((((.((((((((.(((.(((((.((((((((((((((((((.(((((((((((((((((.(((...)))....)))........))))))..)))))))).)))))))).................(((((.((((.....)))).))))).))))))))))..((((((((...)))))))).))))).)))..)))))))).)))))))))..)))))))).)))))))))..)))))))).))))))).)).)))))))).)))))))).......

###########################################################################################################################

>scaffold1877.1250.0	is_MIRNA
	VAL:	4.67	MeanVal:	36.210244	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaucaaaauuggaauuaguuu-ugaguuaagaaagggu
            +++++------++++++++--|++++----++++++++
            +++++----||++++++++---++++--||++++++++
    REV:    auaguaaaa--cuugaucauauacucug--uuuuuccg
                         *********************	14:::34	14--33	>>scaffold1877.Lu0910.pre-miRNA:997.miRNA:5843	auuaguuu-ugaguuaagaaa
                        *********************	13:::33	13--32	>>scaffold1877.Lu0910.pre-miRNA:997.miRNA:5844	aauuaguuu-ugaguuaagaa
                           *********************	16:::36	16--35	>>scaffold1877.Lu0910.pre-miRNA:997.miRNA:5845	uaguuu-ugaguuaagaaagg
                       *********************	12:::32	12--31	>>scaffold1877.Lu0910.pre-miRNA:997.miRNA:5846	gaauuaguuu-ugaguuaaga
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold1877.Lu0910.pre-miRNA:997.miRNA:5847	aauuggaauuaguuu-ugagu
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold1877.Lu0910.pre-miRNA:997.miRNA:5848	aaaauuggaauuaguuu-uga
>>scaffold1877.Lu0910.pre-miRNA:997
	acaggucuuugucuucugguaguuaucuucuuuguaucaggguugacgccggugucuagugucucccacaaacuaucaaaauuggaauuaguuuugaguuaagaaaggguugugccaucacaguuuguucaugauggcguuuuucuuuuaaaacaucgccuuuuugucucauauacuaguucaaaaugauaugauauagaagguaaugaauauuuaacaaacuuga
	.(((((..((((.........((((((((((..(((((.(((..(((((.((...)).))))).)))......(((((......((((((((..((((....((((((((...(((((((...........)))))))(((((......)))))...))))))))..))))...))))))))....))))).))))))))))))))).........))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1877.1265.0	is_MIRNA
	VAL:	4.67	MeanVal:	36.210244	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaucaaaauuggaauuaguuu-ugaguuaagaaagggu
            +++++------++++++++--|++++----++++++++
            +++++----||++++++++---++++--||++++++++
    REV:    auaguaaaa--cuugaucauauacucug--uuuuuccg
                         *********************	14:::34	14--33	>>scaffold1877.Lu0910.pre-miRNA:998.miRNA:5849	auuaguuu-ugaguuaagaaa
                        *********************	13:::33	13--32	>>scaffold1877.Lu0910.pre-miRNA:998.miRNA:5850	aauuaguuu-ugaguuaagaa
                           *********************	16:::36	16--35	>>scaffold1877.Lu0910.pre-miRNA:998.miRNA:5851	uaguuu-ugaguuaagaaagg
                       *********************	12:::32	12--31	>>scaffold1877.Lu0910.pre-miRNA:998.miRNA:5852	gaauuaguuu-ugaguuaaga
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold1877.Lu0910.pre-miRNA:998.miRNA:5853	aauuggaauuaguuu-ugagu
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold1877.Lu0910.pre-miRNA:998.miRNA:5854	aaaauuggaauuaguuu-uga
>>scaffold1877.Lu0910.pre-miRNA:998
	cugguaguuaucuucuuuguaucaggguugacgccggugucuagugucucccacaaacuaucaaaauuggaauuaguuuugaguuaagaaaggguugugccaucacaguuuguucaugauggcguuuuucuuuuaaaacaucgccuuuuugucucauauacuaguucaaaaugauaugauauagaagguaaugaauauuuaacaaacuugaaauguuauauauacuaa
	.((((.((((((((((..(((((.(((..(((((.((...)).))))).)))......(((((......((((((((..((((....((((((((...(((((((...........)))))))(((((......)))))...))))))))..))))...))))))))....))))).)))))))))))))))..((((.(((((.........))))).)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1877.1270.0	is_MIRNA
	VAL:	4.67	MeanVal:	36.210244	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaucaaaauuggaauuaguuu-ugaguuaagaaagggu
            +++++------++++++++--|++++----++++++++
            +++++----||++++++++---++++--||++++++++
    REV:    auaguaaaa--cuugaucauauacucug--uuuuuccg
                         *********************	14:::34	14--33	>>scaffold1877.Lu0910.pre-miRNA:999.miRNA:5855	auuaguuu-ugaguuaagaaa
                        *********************	13:::33	13--32	>>scaffold1877.Lu0910.pre-miRNA:999.miRNA:5856	aauuaguuu-ugaguuaagaa
                           *********************	16:::36	16--35	>>scaffold1877.Lu0910.pre-miRNA:999.miRNA:5857	uaguuu-ugaguuaagaaagg
                       *********************	12:::32	12--31	>>scaffold1877.Lu0910.pre-miRNA:999.miRNA:5858	gaauuaguuu-ugaguuaaga
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold1877.Lu0910.pre-miRNA:999.miRNA:5859	aauuggaauuaguuu-ugagu
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold1877.Lu0910.pre-miRNA:999.miRNA:5860	aaaauuggaauuaguuu-uga
>>scaffold1877.Lu0910.pre-miRNA:999
	aguuaucuucuuuguaucaggguugacgccggugucuagugucucccacaaacuaucaaaauuggaauuaguuuugaguuaagaaaggguugugccaucacaguuuguucaugauggcguuuuucuuuuaaaacaucgccuuuuugucucauauacuaguucaaaaugauaugauauagaagguaaugaauauuuaacaaacuugaaauguuauauaua
	.((((((((((..(((((.(((..(((((.((...)).))))).)))......(((((......((((((((..((((....((((((((...(((((((...........)))))))(((((......)))))...))))))))..))))...))))))))....))))).)))))))))))))))..((((.(((((.........))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold1880.4044.0	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	93.2339265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagggau----ugagggggguaaa---uagugauuaaggguaaaaguaaauguuaga--uuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugcc--uuuugugugugcuuuuguu
            +++++++||||++++++++-----|||+++-++--+++++++-++-++++++-----||+++-+++-----++++++++-+++++-+++++++++----+++++++||++++----++++-++++++
            +++++++----++++++++--------+++-++--+++++++-++-++++++-------+++-+++-----++++++++-+++++-+++++++++--||+++++++--++++----++++|++++++
    REV:    gucccugaaauacucucuuauguugugaucucucuuucuuaucuugguuuacuugaccgaaagagguguguucgaaaagcaacgaagaaggugauca--gaaacgguaaaagaggucgcg-aaacaa
                                                                              *********************	67:::87	58--78	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5861	ucccuagcuuuuuuuugcucc
                                                                             *********************	66:::86	57--77	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5862	cucccuagcuuuuuuuugcuc
                                                                               *********************	68:::88	59--79	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5863	cccuagcuuuuuuuugcuccu
                                                                                *********************	69:::89	60--80	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5864	ccuagcuuuuuuuugcuccuu
                                                                                 *********************	70:::90	61--81	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5865	cuagcuuuuuuuugcuccuuc
                                          *********************	31:::51	24--44	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5866	ugauuaaggguaaaaguaaau
>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000
	cacuguaacuuucugugugcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu
	.((((((((.....)).))))))..(((((((.......(((((((((((((((.....(((.((..(((((((.((.((((((.....(((.(((.....((((((((.(((((.(((((((((....(((((((((((....((((.((((((....))))))))))....))))..)))))))..))))))))).))))).)))))))).....))).))).......)))))).)).)))))))..)).)))........))))))))....))))))).....((((((((...........))))))))...((.(((((.....(((((((((.....((....(((((((.((((...(((..(((....)))..))).))))..)))))))...)).))))))))).....))))).))....))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1880.4062.0	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	93.2339265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagggau----ugagggggguaaa---uagugauuaaggguaaaaguaaauguuaga--uuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugcc--uuuugugugugcuuuuguu
            +++++++||||++++++++-----|||+++-++--+++++++-++-++++++-----||+++-+++-----++++++++-+++++-+++++++++----+++++++||++++----++++-++++++
            +++++++----++++++++--------+++-++--+++++++-++-++++++-------+++-+++-----++++++++-+++++-+++++++++--||+++++++--++++----++++|++++++
    REV:    gucccugaaauacucucuuauguugugaucucucuuucuuaucuugguuuacuugaccgaaagagguguguucgaaaagcaacgaagaaggugauca--gaaacgguaaaagaggucgcg-aaacaa
                                                                              *********************	67:::87	58--78	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5867	ucccuagcuuuuuuuugcucc
                                                                             *********************	66:::86	57--77	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5868	cucccuagcuuuuuuuugcuc
                                                                               *********************	68:::88	59--79	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5869	cccuagcuuuuuuuugcuccu
                                                                                *********************	69:::89	60--80	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5870	ccuagcuuuuuuuugcuccuu
                                                                                 *********************	70:::90	61--81	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5871	cuagcuuuuuuuugcuccuuc
                                          *********************	31:::51	24--44	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5872	ugauuaaggguaaaaguaaau
>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001
	gcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuuguuuuga
	.(((.((((((..........(((((((((((((((.....(((.((..(((((((.((.((((((.....(((.(((.....((((((((.(((((.(((((((((....(((((((((((....((((.((((((....))))))))))....))))..)))))))..))))))))).))))).)))))))).....))).))).......)))))).)).)))))))..)).)))........))))))))....))))))).....((((((((...........))))))))...((.(((((.....(((((((((.....((....(((((((.((((...(((..(((....)))..))).))))..)))))))...)).))))))))).....))))).))........)))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold1880.4068.0	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	93.2339265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagggau----ugagggggguaaa---uagugauuaaggguaaaaguaaauguuaga--uuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugcc--uuuugugugugcuuuuguu
            +++++++||||++++++++-----|||+++-++--+++++++-++-++++++-----||+++-+++-----++++++++-+++++-+++++++++----+++++++||++++----++++-++++++
            +++++++----++++++++--------+++-++--+++++++-++-++++++-------+++-+++-----++++++++-+++++-+++++++++--||+++++++--++++----++++|++++++
    REV:    gucccugaaauacucucuuauguugugaucucucuuucuuaucuugguuuacuugaccgaaagagguguguucgaaaagcaacgaagaaggugauca--gaaacgguaaaagaggucgcg-aaacaa
                                                                              *********************	67:::87	58--78	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5873	ucccuagcuuuuuuuugcucc
                                                                             *********************	66:::86	57--77	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5874	cucccuagcuuuuuuuugcuc
                                                                               *********************	68:::88	59--79	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5875	cccuagcuuuuuuuugcuccu
                                                                                *********************	69:::89	60--80	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5876	ccuagcuuuuuuuugcuccuu
                                                                                 *********************	70:::90	61--81	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5877	cuagcuuuuuuuugcuccuuc
                                          *********************	31:::51	24--44	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5878	ugauuaaggguaaaaguaaau
>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002
	uaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu
	.(((((((.......(((((((((((((((.....(((.((..(((((((.((.((((((.....(((.(((.....((((((((.(((((.(((((((((....(((((((((((....((((.((((((....))))))))))....))))..)))))))..))))))))).))))).)))))))).....))).))).......)))))).)).)))))))..)).)))........))))))))....))))))).....((((((((...........))))))))...((.(((((.....(((((((((.....((....(((((((.((((...(((..(((....)))..))).))))..)))))))...)).))))))))).....))))).))....))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1880.4082.0	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	93.2339265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagggau----ugagggggguaaa---uagugauuaaggguaaaaguaaauguuaga--uuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugcc--uuuugugugugcuuuuguu
            +++++++||||++++++++-----|||+++-++--+++++++-++-++++++-----||+++-+++-----++++++++-+++++-+++++++++----+++++++||++++----++++-++++++
            +++++++----++++++++--------+++-++--+++++++-++-++++++-------+++-+++-----++++++++-+++++-+++++++++--||+++++++--++++----++++|++++++
    REV:    gucccugaaauacucucuuauguugugaucucucuuucuuaucuugguuuacuugaccgaaagagguguguucgaaaagcaacgaagaaggugauca--gaaacgguaaaagaggucgcg-aaacaa
                                                                              *********************	67:::87	58--78	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5879	ucccuagcuuuuuuuugcucc
                                                                             *********************	66:::86	57--77	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5880	cucccuagcuuuuuuuugcuc
                                                                               *********************	68:::88	59--79	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5881	cccuagcuuuuuuuugcuccu
                                                                                *********************	69:::89	60--80	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5882	ccuagcuuuuuuuugcuccuu
                                                                                 *********************	70:::90	61--81	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5883	cuagcuuuuuuuugcuccuuc
                                          *********************	31:::51	24--44	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5884	ugauuaaggguaaaaguaaau
>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003
	uuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg
	.(((((((((((((((.....(((.((..(((((((.((.((((((.....(((.(((.....((((((((.(((((.(((((((((....(((((((((((....((((.((((((....))))))))))....))))..)))))))..))))))))).))))).)))))))).....))).))).......)))))).)).)))))))..)).)))........))))))))....))))))).....((((((((...........))))))))...((.(((((.....(((((((((.....((....(((((((.((((...(((..(((....)))..))).))))..)))))))...)).))))))))).....))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold1880.4083.0	is_MIRNA
	VAL:	3.47	MeanVal:	18.0437033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugcuccuucuacuacuuccuuugcc--uuuugugugugcuuuuguu
            +++++-+++++++++----+++++++||++++----++++-++++++
            +++++-+++++++++--||+++++++--++++----++++|++++++
    REV:    aacgaagaaggugauca--gaaacgguaaaagaggucgcg-aaacaa
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5885	ugcuccuucuacuacuuccuu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5886	cuccuucuacuacuuccuuug
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5887	uccuucuacuacuuccuuugc
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5888	gcuccuucuacuacuuccuuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5889	ccuucuacuacuuccuuugcc
>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004
	uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac
	.((((....((((((((((((..((((.................)))).)))))))).))))..))))...(((((.(((((((((....(((((((((((....((((.((((((....))))))))))....))))..)))))))..))))))))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1880.4091.0	is_MIRNA
	VAL:	3.47	MeanVal:	18.0437033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugcuccuucuacuacuuccuuugcc--uuuugugugugcuuuuguu
            +++++-+++++++++----+++++++||++++----++++-++++++
            +++++-+++++++++--||+++++++--++++----++++|++++++
    REV:    aacgaagaaggugauca--gaaacgguaaaagaggucgcg-aaacaa
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5890	ugcuccuucuacuacuuccuu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5891	cuccuucuacuacuuccuuug
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5892	uccuucuacuacuuccuuugc
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5893	gcuccuucuacuacuuccuuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5894	ccuucuacuacuuccuuugcc
>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005
	gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac
	.((((((((((((..((((.................)))).)))))))).)))).........(((((.(((((((((....(((((((((((....((((.((((((....))))))))))....))))..)))))))..))))))))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1880.4111.0	is_MIRNA
	VAL:	3.47	MeanVal:	18.0437033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugcuccuucuacuacuuccuuugcc--uuuugugugugcuuuuguu
            +++++-+++++++++----+++++++||++++----++++-++++++
            +++++-+++++++++--||+++++++--++++----++++|++++++
    REV:    aacgaagaaggugauca--gaaacgguaaaagaggucgcg-aaacaa
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5895	ugcuccuucuacuacuuccuu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5896	cuccuucuacuacuuccuuug
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5897	uccuucuacuacuuccuuugc
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5898	gcuccuucuacuacuuccuuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5899	ccuucuacuacuuccuuugcc
>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006
	aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac
	.((((.....((((((.....))))))...)))).........(((((.(((((((((....(((((((((((....((((.((((((....))))))))))....))))..)))))))..))))))))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1880.4114.0	is_MIRNA
	VAL:	2.95	MeanVal:	36.8766491666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucccu---agcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugcc--uuuugugugugcuuuuguu
            ++++--|||++++++++-+++++-+++++++++----+++++++||++++----++++-++++++
            ++++-----++++++++-+++++-+++++++++--||+++++++--++++----++++|++++++
    REV:    gagguguguucgaaaagcaacgaagaaggugauca--gaaacgguaaaagaggucgcg-aaacaa
                        *********************	13:::33	10--30	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5900	uuuuuuuugcuccuucuacua
                     *********************	10:::30	7--27	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5901	agcuuuuuuuugcuccuucua
                       *********************	12:::32	9--29	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5902	cuuuuuuuugcuccuucuacu
                         *********************	14:::34	11--31	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5903	uuuuuuugcuccuucuacuac
                      *********************	11:::31	8--28	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5904	gcuuuuuuuugcuccuucuac
                          *********************	15:::35	12--32	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5905	uuuuuugcuccuucuacuacu
>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007
	gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg
	((((.((((.((..(((((......((((..((((((((.(((((.(((((((((....(((((((((((....((((.((((((....))))))))))....))))..)))))))..))))))))).))))).)))))))).....))))..((((((.....))))))............)))))..))...............(((((((.....((((((((...........)))))))).)))))))........(((((((((.....((....(((((((.((((...(((..(((....)))..))).))))..)))))))...)).)))))))))....)))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold1880.4127.0	is_MIRNA
	VAL:	3.47	MeanVal:	18.0437033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugcuccuucuacuacuuccuuugcc--uuuugugugugcuuuuguu
            +++++-+++++++++----+++++++||++++----++++-++++++
            +++++-+++++++++--||+++++++--++++----++++|++++++
    REV:    aacgaagaaggugauca--gaaacgguaaaagaggucgcg-aaacaa
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5906	ugcuccuucuacuacuuccuu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5907	cuccuucuacuacuuccuuug
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5908	uccuucuacuacuuccuuugc
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5909	gcuccuucuacuacuuccuuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5910	ccuucuacuacuuccuuugcc
>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008
	guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac
	(((((...........)))))......(((((.(((((((((....(((((((((((....((((.((((((....))))))))))....))))..)))))))..))))))))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1880.4153.0	is_MIRNA
	VAL:	3.47	MeanVal:	18.0437033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugcuccuucuacuacuuccuuugcc--uuuugugugugcuuuuguu
            +++++-+++++++++----+++++++||++++----++++-++++++
            +++++-+++++++++--||+++++++--++++----++++|++++++
    REV:    aacgaagaaggugauca--gaaacgguaaaagaggucgcg-aaacaa
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5911	ugcuccuucuacuacuuccuu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5912	cuccuucuacuacuuccuuug
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5913	uccuucuacuacuuccuuugc
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5914	gcuccuucuacuacuuccuuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5915	ccuucuacuacuuccuuugcc
>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009
	uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac
	.(((((.(((((((((....(((((((((((....((((.((((((....))))))))))....))))..)))))))..))))))))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1880.4331.0	is_MIRNA
	VAL:	3.14	MeanVal:	30.5345441666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgu-cgucguuguuuuugu
            ++-+++++-----+++++++++-----++----+++++++-|++++---+++--+++
            ++-+++++-----+++++++++-||||++---|+++++++--++++-||+++--+++
    REV:    ccguguucaauuauuguacgauu----gguua-uaggaguuuguagg--uaauuaca
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010.miRNA:5916	caagaccagaacauguuacau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010.miRNA:5917	gcaagaccagaacauguuaca
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010.miRNA:5918	ggcaagaccagaacauguuac
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010.miRNA:5919	gggcaagaccagaacauguua
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010.miRNA:5920	aagaccagaacauguuacaug
>>scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010
	cgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg
	.((((((((...........))))))))...((.(((((.....(((((((((.....((....(((((((.((((...(((..(((....)))..))).))))..)))))))...)).))))))))).....))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold1883.610.0	is_MIRNA
	VAL:	1.21	MeanVal:	15.4641946666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuug-ugaug--gcaauauauucuuuauuuucuu-ccucaauu--------gucucg
            ++++|+++++||+++-++++++++-++---++++|++-+++++||||||||++++++
            ++++-+++++--+++-++++++++-++---++++-++-+++++--------++++++
    REV:    ggauaacuacuacguaauauaagauguuucagaguggcguugaagauguuucagagu
                        *********************	13:::33	10--30	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1011.miRNA:5921	gcaauauauucuuuauuuucu
                         *********************	14:::34	11--31	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1011.miRNA:5922	caauauauucuuuauuuucuu
                          *********************	15:::35	12--31	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1011.miRNA:5923	aauauauucuuuauuuucuu-
                       *********************	12:::32	10--29	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1011.miRNA:5924	-gcaauauauucuuuauuuuc
                   *********************	8:::28	7--25	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1011.miRNA:5925	aug--gcaauauauucuuuau
                            *********************	17:::37	14--33	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1011.miRNA:5926	uauauucuuuauuuucuu-cc
>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1011
	guacuaauaaacguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauauagugc
	(((((.(((..((.((((((..(((..(((....((((((((((.....((((......)))))))))))))).....((((((((((((.((((((((.((...((((((.(((((((((((....(((((((((....)))))))))....(((((.....)))))...))))))........))))).)).))))...)).)))))))).)))..))))).))))..)))..))).(((((((.((.((((....)))))))))))))................))))))))..))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1883.610.1	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	14.8147136666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuug-ugaug--gcaauauauucuuuauuuucuu-ccucaauu--------gucucg
            ++++|+++++||+++-++++++++------++++|++-+++++||||||||++++++
            ++++-+++++--+++-++++++++------++++-++-+++++--------++++++
    REV:    ggauaacuacuacguaauauaagauguuucagaguggcguugaagauguuucagagu
                        *********************	13:::33	10--30	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1012.miRNA:5927	gcaauauauucuuuauuuucu
                         *********************	14:::34	11--31	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1012.miRNA:5928	caauauauucuuuauuuucuu
                          *********************	15:::35	12--31	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1012.miRNA:5929	aauauauucuuuauuuucuu-
                       *********************	12:::32	10--29	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1012.miRNA:5930	-gcaauauauucuuuauuuuc
                   *********************	8:::28	7--25	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1012.miRNA:5931	aug--gcaauauauucuuuau
                            *********************	17:::37	14--33	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1012.miRNA:5932	uauauucuuuauuuucuu-cc
>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1012
	guacuaauaaacguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauauagugc
	(((((.(((..((.((((((..(((..(((....((((((((((.....((((......)))))))))))))).....((((((((((((.((((((((......((((((.(((((((((((....(((((((((....)))))))))....(((((.....)))))...))))))........))))).)).))))......)))))))).)))..))))).))))..)))..))).(((((((.((.((((....)))))))))))))................))))))))..))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1883.615.0	is_MIRNA
	VAL:	1.21	MeanVal:	15.4641946666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuug-ugaug--gcaauauauucuuuauuuucuu-ccucaauu--------gucucg
            ++++|+++++||+++-++++++++-++---++++|++-+++++||||||||++++++
            ++++-+++++--+++-++++++++-++---++++-++-+++++--------++++++
    REV:    ggauaacuacuacguaauauaagauguuucagaguggcguugaagauguuucagagu
                        *********************	13:::33	10--30	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1013.miRNA:5933	gcaauauauucuuuauuuucu
                         *********************	14:::34	11--31	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1013.miRNA:5934	caauauauucuuuauuuucuu
                          *********************	15:::35	12--31	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1013.miRNA:5935	aauauauucuuuauuuucuu-
                       *********************	12:::32	10--29	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1013.miRNA:5936	-gcaauauauucuuuauuuuc
                   *********************	8:::28	7--25	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1013.miRNA:5937	aug--gcaauauauucuuuau
                            *********************	17:::37	14--33	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1013.miRNA:5938	uauauucuuuauuuucuu-cc
>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1013
	aauaaacguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauaua
	.(((..((.((((((..(((..(((....((((((((((.....((((......)))))))))))))).....((((((((((((.((((((((.((...((((((.(((((((((((....(((((((((....)))))))))....(((((.....)))))...))))))........))))).)).))))...)).)))))))).)))..))))).))))..)))..))).(((((((.((.((((....)))))))))))))................))))))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold1883.615.1	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	14.8147136666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuug-ugaug--gcaauauauucuuuauuuucuu-ccucaauu--------gucucg
            ++++|+++++||+++-++++++++------++++|++-+++++||||||||++++++
            ++++-+++++--+++-++++++++------++++-++-+++++--------++++++
    REV:    ggauaacuacuacguaauauaagauguuucagaguggcguugaagauguuucagagu
                        *********************	13:::33	10--30	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1014.miRNA:5939	gcaauauauucuuuauuuucu
                         *********************	14:::34	11--31	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1014.miRNA:5940	caauauauucuuuauuuucuu
                          *********************	15:::35	12--31	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1014.miRNA:5941	aauauauucuuuauuuucuu-
                       *********************	12:::32	10--29	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1014.miRNA:5942	-gcaauauauucuuuauuuuc
                   *********************	8:::28	7--25	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1014.miRNA:5943	aug--gcaauauauucuuuau
                            *********************	17:::37	14--33	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1014.miRNA:5944	uauauucuuuauuuucuu-cc
>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1014
	aauaaacguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauaua
	.(((..((.((((((..(((..(((....((((((((((.....((((......)))))))))))))).....((((((((((((.((((((((......((((((.(((((((((((....(((((((((....)))))))))....(((((.....)))))...))))))........))))).)).))))......)))))))).)))..))))).))))..)))..))).(((((((.((.((((....)))))))))))))................))))))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold1883.620.0	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	14.8147136666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuug-ugaug--gcaauauauucuuuauuuucuu-ccucaauu--------gucucg
            ++++|+++++||+++-++++++++------++++|++-+++++||||||||++++++
            ++++-+++++--+++-++++++++------++++-++-+++++--------++++++
    REV:    ggauaacuacuacguaauauaagauguuucagaguggcguugaagauguuucagagu
                        *********************	13:::33	10--30	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1015.miRNA:5945	gcaauauauucuuuauuuucu
                         *********************	14:::34	11--31	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1015.miRNA:5946	caauauauucuuuauuuucuu
                          *********************	15:::35	12--31	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1015.miRNA:5947	aauauauucuuuauuuucuu-
                       *********************	12:::32	10--29	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1015.miRNA:5948	-gcaauauauucuuuauuuuc
                   *********************	8:::28	7--25	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1015.miRNA:5949	aug--gcaauauauucuuuau
                            *********************	17:::37	14--33	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1015.miRNA:5950	uauauucuuuauuuucuu-cc
>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1015
	acguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccgg
	.((.((((((..(((..(((....((((((((((.....((((......)))))))))))))).....((((((((((((.((((((((......((((((.(((((((((((....(((((((((....)))))))))....(((((.....)))))...))))))........))))).)).))))......)))))))).)))..))))).))))..)))..))).(((((((.((.((((....)))))))))))))................)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1883.620.1	is_MIRNA
	VAL:	1.21	MeanVal:	15.4641946666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuug-ugaug--gcaauauauucuuuauuuucuu-ccucaauu--------gucucg
            ++++|+++++||+++-++++++++-++---++++|++-+++++||||||||++++++
            ++++-+++++--+++-++++++++-++---++++-++-+++++--------++++++
    REV:    ggauaacuacuacguaauauaagauguuucagaguggcguugaagauguuucagagu
                        *********************	13:::33	10--30	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1016.miRNA:5951	gcaauauauucuuuauuuucu
                         *********************	14:::34	11--31	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1016.miRNA:5952	caauauauucuuuauuuucuu
                          *********************	15:::35	12--31	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1016.miRNA:5953	aauauauucuuuauuuucuu-
                       *********************	12:::32	10--29	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1016.miRNA:5954	-gcaauauauucuuuauuuuc
                   *********************	8:::28	7--25	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1016.miRNA:5955	aug--gcaauauauucuuuau
                            *********************	17:::37	14--33	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1016.miRNA:5956	uauauucuuuauuuucuu-cc
>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1016
	acguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccgg
	.((.((((((..(((..(((....((((((((((.....((((......)))))))))))))).....((((((((((((.((((((((.((...((((((.(((((((((((....(((((((((....)))))))))....(((((.....)))))...))))))........))))).)).))))...)).)))))))).)))..))))).))))..)))..))).(((((((.((.((((....)))))))))))))................)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1883.626.0	is_MIRNA
	VAL:	1.21	MeanVal:	15.4641946666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuug-ugaug--gcaauauauucuuuauuuucuu-ccucaauu--------gucucg
            ++++|+++++||+++-++++++++-++---++++|++-+++++||||||||++++++
            ++++-+++++--+++-++++++++-++---++++-++-+++++--------++++++
    REV:    ggauaacuacuacguaauauaagauguuucagaguggcguugaagauguuucagagu
                        *********************	13:::33	10--30	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1017.miRNA:5957	gcaauauauucuuuauuuucu
                         *********************	14:::34	11--31	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1017.miRNA:5958	caauauauucuuuauuuucuu
                          *********************	15:::35	12--31	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1017.miRNA:5959	aauauauucuuuauuuucuu-
                       *********************	12:::32	10--29	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1017.miRNA:5960	-gcaauauauucuuuauuuuc
                   *********************	8:::28	7--25	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1017.miRNA:5961	aug--gcaauauauucuuuau
                            *********************	17:::37	14--33	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1017.miRNA:5962	uauauucuuuauuuucuu-cc
>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1017
	aguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauauagugc
	.((((...((((.((...((((((((((.....((((......)))))))))))))).....((((((((((((.((((((((.((...((((((.(((((((((((....(((((((((....)))))))))....(((((.....)))))...))))))........))))).)).))))...)).)))))))).)))..))))).)))).....(((((((((((((.((.((((....)))))))))))))....))))))........)).)))).....))))

###########################################################################################################################

>scaffold1883.626.1	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	14.8147136666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuug-ugaug--gcaauauauucuuuauuuucuu-ccucaauu--------gucucg
            ++++|+++++||+++-++++++++------++++|++-+++++||||||||++++++
            ++++-+++++--+++-++++++++------++++-++-+++++--------++++++
    REV:    ggauaacuacuacguaauauaagauguuucagaguggcguugaagauguuucagagu
                        *********************	13:::33	10--30	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1018.miRNA:5963	gcaauauauucuuuauuuucu
                         *********************	14:::34	11--31	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1018.miRNA:5964	caauauauucuuuauuuucuu
                          *********************	15:::35	12--31	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1018.miRNA:5965	aauauauucuuuauuuucuu-
                       *********************	12:::32	10--29	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1018.miRNA:5966	-gcaauauauucuuuauuuuc
                   *********************	8:::28	7--25	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1018.miRNA:5967	aug--gcaauauauucuuuau
                            *********************	17:::37	14--33	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1018.miRNA:5968	uauauucuuuauuuucuu-cc
>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1018
	aguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauauagugc
	.((((...((((.((...((((((((((.....((((......)))))))))))))).....((((((((((((.((((((((......((((((.(((((((((((....(((((((((....)))))))))....(((((.....)))))...))))))........))))).)).))))......)))))))).)))..))))).)))).....(((((((((((((.((.((((....)))))))))))))....))))))........)).)))).....))))

###########################################################################################################################

>scaffold1883.633.0	is_MIRNA
	VAL:	1.21	MeanVal:	15.4641946666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuug-ugaug--gcaauauauucuuuauuuucuu-ccucaauu--------gucucg
            ++++|+++++||+++-++++++++-++---++++|++-+++++||||||||++++++
            ++++-+++++--+++-++++++++-++---++++-++-+++++--------++++++
    REV:    ggauaacuacuacguaauauaagauguuucagaguggcguugaagauguuucagagu
                        *********************	13:::33	10--30	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1019.miRNA:5969	gcaauauauucuuuauuuucu
                         *********************	14:::34	11--31	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1019.miRNA:5970	caauauauucuuuauuuucuu
                          *********************	15:::35	12--31	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1019.miRNA:5971	aauauauucuuuauuuucuu-
                       *********************	12:::32	10--29	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1019.miRNA:5972	-gcaauauauucuuuauuuuc
                   *********************	8:::28	7--25	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1019.miRNA:5973	aug--gcaauauauucuuuau
                            *********************	17:::37	14--33	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1019.miRNA:5974	uauauucuuuauuuucuu-cc
>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1019
	accggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccgga
	.((((.((...((((((((((.....((((......)))))))))))))).....((((((((((((.((((((((.((...((((((.(((((((((((....(((((((((....)))))))))....(((((.....)))))...))))))........))))).)).))))...)).)))))))).)))..))))).)))).....(((((((((((((.((.((((....)))))))))))))....))))))........)).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold1883.633.1	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	14.8147136666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuug-ugaug--gcaauauauucuuuauuuucuu-ccucaauu--------gucucg
            ++++|+++++||+++-++++++++------++++|++-+++++||||||||++++++
            ++++-+++++--+++-++++++++------++++-++-+++++--------++++++
    REV:    ggauaacuacuacguaauauaagauguuucagaguggcguugaagauguuucagagu
                        *********************	13:::33	10--30	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1020.miRNA:5975	gcaauauauucuuuauuuucu
                         *********************	14:::34	11--31	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1020.miRNA:5976	caauauauucuuuauuuucuu
                          *********************	15:::35	12--31	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1020.miRNA:5977	aauauauucuuuauuuucuu-
                       *********************	12:::32	10--29	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1020.miRNA:5978	-gcaauauauucuuuauuuuc
                   *********************	8:::28	7--25	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1020.miRNA:5979	aug--gcaauauauucuuuau
                            *********************	17:::37	14--33	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1020.miRNA:5980	uauauucuuuauuuucuu-cc
>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1020
	accggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccgga
	.((((.((...((((((((((.....((((......)))))))))))))).....((((((((((((.((((((((......((((((.(((((((((((....(((((((((....)))))))))....(((((.....)))))...))))))........))))).)).))))......)))))))).)))..))))).)))).....(((((((((((((.((.((((....)))))))))))))....))))))........)).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold1883.642.0	is_MIRNA
	VAL:	1.98	MeanVal:	24.611882	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaccauacuug-ugaug--gcaauauauucuuuauuuucuu-ccucaauu--------gucucg
            +++--++-++++|+++++||+++-++++++++------++++|++-+++++||||||||++++++
            +++--++-++++-+++++--+++-++++++++------++++-++-+++++--------++++++
    REV:    gaucuuacggauaacuacuacguaauauaagauguuucagaguggcguugaagauguuucagagu
                                *********************	21:::41	18--38	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1021.miRNA:5981	gcaauauauucuuuauuuucu
                                 *********************	22:::42	19--39	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1021.miRNA:5982	caauauauucuuuauuuucuu
                                  *********************	23:::43	20--39	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1021.miRNA:5983	aauauauucuuuauuuucuu-
                               *********************	20:::40	18--37	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1021.miRNA:5984	-gcaauauauucuuuauuuuc
                           *********************	16:::36	15--33	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1021.miRNA:5985	aug--gcaauauauucuuuau
                                    *********************	25:::45	22--41	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1021.miRNA:5986	uauauucuuuauuuucuu-cc
>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1021
	aauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauaua
	.(((..(((((((..((((((.((((....))))....(((..((.((((((((((((.((((((((......((((((.(((((((((((....(((((((((....)))))))))....(((((.....)))))...))))))........))))).)).))))......)))))))).)))..))))).)))).))..)))...(((((((.((.((((....))))))))))))).))))))..........)))))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold1883.642.1	is_MIRNA
	VAL:	1.97	MeanVal:	25.133472	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaccauacuug-ugaug--gcaauauauucuuuauuuucuu-ccucaauu--------gucucg
            +++--++-++++|+++++||+++-++++++++-++---++++|++-+++++||||||||++++++
            +++--++-++++-+++++--+++-++++++++-++---++++-++-+++++--------++++++
    REV:    gaucuuacggauaacuacuacguaauauaagauguuucagaguggcguugaagauguuucagagu
                                *********************	21:::41	18--38	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1022.miRNA:5987	gcaauauauucuuuauuuucu
                                 *********************	22:::42	19--39	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1022.miRNA:5988	caauauauucuuuauuuucuu
                                  *********************	23:::43	20--39	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1022.miRNA:5989	aauauauucuuuauuuucuu-
                               *********************	20:::40	18--37	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1022.miRNA:5990	-gcaauauauucuuuauuuuc
                           *********************	16:::36	15--33	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1022.miRNA:5991	aug--gcaauauauucuuuau
                                    *********************	25:::45	22--41	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1022.miRNA:5992	uauauucuuuauuuucuu-cc
>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1022
	aauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauaua
	.(((..(((((((..((((((.((((....))))....(((..((.((((((((((((.((((((((.((...((((((.(((((((((((....(((((((((....)))))))))....(((((.....)))))...))))))........))))).)).))))...)).)))))))).)))..))))).)))).))..)))...(((((((.((.((((....))))))))))))).))))))..........)))))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold1883.649.0	is_MIRNA
	VAL:	1.98	MeanVal:	24.611882	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaccauacuug-ugaug--gcaauauauucuuuauuuucuu-ccucaauu--------gucucg
            +++--++-++++|+++++||+++-++++++++------++++|++-+++++||||||||++++++
            +++--++-++++-+++++--+++-++++++++------++++-++-+++++--------++++++
    REV:    gaucuuacggauaacuacuacguaauauaagauguuucagaguggcguugaagauguuucagagu
                                *********************	21:::41	18--38	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1023.miRNA:5993	gcaauauauucuuuauuuucu
                                 *********************	22:::42	19--39	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1023.miRNA:5994	caauauauucuuuauuuucuu
                                  *********************	23:::43	20--39	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1023.miRNA:5995	aauauauucuuuauuuucuu-
                               *********************	20:::40	18--37	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1023.miRNA:5996	-gcaauauauucuuuauuuuc
                           *********************	16:::36	15--33	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1023.miRNA:5997	aug--gcaauauauucuuuau
                                    *********************	25:::45	22--41	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1023.miRNA:5998	uauauucuuuauuuucuu-cc
>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1023
	gguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccg
	((((((..((((((.((((....))))....(((..((.((((((((((((.((((((((......((((((.(((((((((((....(((((((((....)))))))))....(((((.....)))))...))))))........))))).)).))))......)))))))).)))..))))).)))).))..)))...(((((((.((.((((....))))))))))))).))))))..........)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1883.649.1	is_MIRNA
	VAL:	1.97	MeanVal:	25.133472	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaccauacuug-ugaug--gcaauauauucuuuauuuucuu-ccucaauu--------gucucg
            +++--++-++++|+++++||+++-++++++++-++---++++|++-+++++||||||||++++++
            +++--++-++++-+++++--+++-++++++++-++---++++-++-+++++--------++++++
    REV:    gaucuuacggauaacuacuacguaauauaagauguuucagaguggcguugaagauguuucagagu
                                *********************	21:::41	18--38	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1024.miRNA:5999	gcaauauauucuuuauuuucu
                                 *********************	22:::42	19--39	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1024.miRNA:6000	caauauauucuuuauuuucuu
                                  *********************	23:::43	20--39	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1024.miRNA:6001	aauauauucuuuauuuucuu-
                               *********************	20:::40	18--37	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1024.miRNA:6002	-gcaauauauucuuuauuuuc
                           *********************	16:::36	15--33	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1024.miRNA:6003	aug--gcaauauauucuuuau
                                    *********************	25:::45	22--41	>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1024.miRNA:6004	uauauucuuuauuuucuu-cc
>>scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1024
	gguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccg
	((((((..((((((.((((....))))....(((..((.((((((((((((.((((((((.((...((((((.(((((((((((....(((((((((....)))))))))....(((((.....)))))...))))))........))))).)).))))...)).)))))))).)))..))))).)))).))..)))...(((((((.((.((((....))))))))))))).))))))..........)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1884.14974.0	is_MIRNA
	VAL:	1.10	MeanVal:	11.11228	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuguaccaaggug-------caaggugcaag-------ugcaccauaccaagcugcaugguacauaaugga
            +++++++-++++++|||||||+++++++----|||||||++++++++++++---+++++-++-++++-++++
            +++++++-++++++-------+++++++-----------++++++++++++---+++++-++-++++-++++
    REV:    uggcaugauuccacaucuaauguuccaccuaccacccugacgugguaugguaccacguaacacguaugaccu
                                                          *********************	47:::67	33--53	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1025.miRNA:6005	uaccaagcugcaugguacaua
                                                         *********************	46:::66	32--52	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1025.miRNA:6006	auaccaagcugcaugguacau
                                                        *********************	45:::65	31--51	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1025.miRNA:6007	cauaccaagcugcaugguaca
                                                      *********************	43:::63	29--49	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1025.miRNA:6008	accauaccaagcugcauggua
                                                              *********************	51:::71	37--57	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1025.miRNA:6009	aagcugcaugguacauaaugg
                                                               *********************	52:::72	38--58	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1025.miRNA:6010	agcugcaugguacauaaugga
>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1025
	aacuguaccaaggugcaaggugcaagugcaccauaccaagcugcaugguacauaauggauaacggaagugcaccauaccauacuaaugugcauggaugcacuuccaccaugcacuaugaucucuccaccuugguauagugugguuccaguaugcacaaugcaccaugguauggugcagucccaccauccaccuuguaaucuacaccuuaguacgguacacuucagcuauauacccuguacaauagaaugaugcaauuucaccauucaccuuguacc
	.(((((((.(((((((((((((....((((((((((((...(((((.((.((((.((((....(((((((((((((..((((....)))).)))).))))))))).....(((((((.(((..........))))))))))...)))).)))).)).)))))...))))))))))))...........))))))).......)))))).)))))))....................((((((..(((((.((......)).)))))...)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1884.14974.1	is_MIRNA
	VAL:	1.10	MeanVal:	11.11228	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuguaccaaggug-------caaggugcaag-------ugcaccauaccaagcugcaugguacauaaugga
            +++++++-++++++|||||||+++++++----|||||||++++++++++++---+++++-++-++++-++++
            +++++++-++++++-------+++++++-----------++++++++++++---+++++-++-++++-++++
    REV:    uggcaugauuccacaucuaauguuccaccuaccacccugacgugguaugguaccacguaacacguaugaccu
                                                          *********************	47:::67	33--53	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1026.miRNA:6011	uaccaagcugcaugguacaua
                                                         *********************	46:::66	32--52	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1026.miRNA:6012	auaccaagcugcaugguacau
                                                        *********************	45:::65	31--51	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1026.miRNA:6013	cauaccaagcugcaugguaca
                                                      *********************	43:::63	29--49	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1026.miRNA:6014	accauaccaagcugcauggua
                                                              *********************	51:::71	37--57	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1026.miRNA:6015	aagcugcaugguacauaaugg
                                                               *********************	52:::72	38--58	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1026.miRNA:6016	agcugcaugguacauaaugga
>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1026
	aacuguaccaaggugcaaggugcaagugcaccauaccaagcugcaugguacauaauggauaacggaagugcaccauaccauacuaaugugcauggaugcacuuccaccaugcacuaugaucucuccaccuugguauagugugguuccaguaugcacaaugcaccaugguauggugcagucccaccauccaccuuguaaucuacaccuuaguacgguacacuucagcuauauacccuguacaauagaaugaugcaauuucaccauucaccuuguacc
	.(((((((.(((((((((((((....((((((((((((...(((((.((.((((.((((....(((((((((((((..((((....)))).)))).))))))))).((..(((((((.(((..........)))))))))))).)))).)))).)).)))))...))))))))))))...........))))))).......)))))).)))))))....................((((((..(((((.((......)).)))))...)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1884.14981.0	is_MIRNA
	VAL:	9.49	MeanVal:	95.8667866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caaggugcaaggugcaagugcaccauaccaagcugcaugguacauaaugga
            +++++++---++++----++++++++++++---+++++-++-++++-++++
            +++++++---++++----++++++++++++---+++++-++-++++-++++
    REV:    guuccaccuaccacccugacgugguaugguaccacguaacacguaugaccu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1027.miRNA:6017	uaccaagcugcaugguacaua
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1027.miRNA:6018	auaccaagcugcaugguacau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1027.miRNA:6019	cauaccaagcugcaugguaca
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1027.miRNA:6020	accauaccaagcugcauggua
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1027.miRNA:6021	aagcugcaugguacauaaugg
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1027.miRNA:6022	agcugcaugguacauaaugga
>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1027
	ccaaggugcaaggugcaagugcaccauaccaagcugcaugguacauaauggauaacggaagugcaccauaccauacuaaugugcauggaugcacuuccaccaugcacuaugaucucuccaccuugguauagugugguuccaguaugcacaaugcaccaugguauggugcagucccaccauccaccuuguaaucuacaccuuaguacgguacacuucagcuauauacccuguacaauagaaugaugcaauuucaccauucaccuuguacca
	.(((((((...((((....((((((((((((...(((((.((.((((.((((....(((((((((((((..((((....)))).)))).))))))))).....(((((((.(((..........))))))))))...)))).)))).)).)))))...))))))))))))....))))...)))))))..................((((((...(((.........))).......(((((.((......)).)))))....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1884.14981.1	is_MIRNA
	VAL:	9.49	MeanVal:	95.8667866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caaggugcaaggugcaagugcaccauaccaagcugcaugguacauaaugga
            +++++++---++++----++++++++++++---+++++-++-++++-++++
            +++++++---++++----++++++++++++---+++++-++-++++-++++
    REV:    guuccaccuaccacccugacgugguaugguaccacguaacacguaugaccu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1028.miRNA:6023	uaccaagcugcaugguacaua
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1028.miRNA:6024	auaccaagcugcaugguacau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1028.miRNA:6025	cauaccaagcugcaugguaca
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1028.miRNA:6026	accauaccaagcugcauggua
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1028.miRNA:6027	aagcugcaugguacauaaugg
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1028.miRNA:6028	agcugcaugguacauaaugga
>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1028
	ccaaggugcaaggugcaagugcaccauaccaagcugcaugguacauaauggauaacggaagugcaccauaccauacuaaugugcauggaugcacuuccaccaugcacuaugaucucuccaccuugguauagugugguuccaguaugcacaaugcaccaugguauggugcagucccaccauccaccuuguaaucuacaccuuaguacgguacacuucagcuauauacccuguacaauagaaugaugcaauuucaccauucaccuuguacca
	.(((((((...((((....((((((((((((...(((((.((.((((.((((....(((((((((((((..((((....)))).)))).))))))))).((..(((((((.(((..........)))))))))))).)))).)))).)).)))))...))))))))))))....))))...)))))))..................((((((...(((.........))).......(((((.((......)).)))))....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1884.4351.0	is_MIRNA
	VAL:	2.18	MeanVal:	12.31587	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaau---ggggaauccccaagugcggg--agacggaccaaaagugc
            ++++|||++++--+++--++-++++--||+++-+++++++++++++
            ++++---++++||+++--++-++++----+++-+++++++++++++
    REV:    cuuaaacuccc--agguuuugacgcaacauuuaccugguuuucacg
                                    *********************	25:::45	22--40	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1029.miRNA:6029	ggg--agacggaccaaaagug
                                   *********************	24:::44	21--39	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1029.miRNA:6030	cggg--agacggaccaaaagu
                                 *********************	22:::42	19--37	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1029.miRNA:6031	ugcggg--agacggaccaaaa
                                     *********************	26:::46	23--41	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1029.miRNA:6032	gg--agacggaccaaaagugc
                                  *********************	23:::43	20--38	>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1029.miRNA:6033	gcggg--agacggaccaaaag
>>scaffold1884.Lu0910.pre-miRNA:1029
	cggaugcaucaaagaauggggaauccccaagugcgggagacggaccaaaagugcgccgcacuuuugguccauuuacaacgcaguuuuggacccucaaauucagaggucucuauaaauuugaccaaaagugcaccauagguaugacca
	.((.(((((....((((((((..(((..((.((((..(((.(((((((((((((...))))))))))))).)))....)))).))..)))))))...))))...((((...........))))....)))))))...((.....)).

###########################################################################################################################

>scaffold1947.6662.0	is_MIRNA
	VAL:	9.74	MeanVal:	92.9377546666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagggguuggauacacuuggauaccuagag-ga
            +++++++++++++++--++++-+++-----|++
            +++++++++++++++-|++++-+++------++
    REV:    cuucucaaucuguguu-accuuuggcugauacu
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold1947.Lu0910.pre-miRNA:1030.miRNA:6034	uuggauacacuuggauaccua
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1947.Lu0910.pre-miRNA:1030.miRNA:6035	guuggauacacuuggauaccu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1947.Lu0910.pre-miRNA:1030.miRNA:6036	ggguuggauacacuuggauac
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1947.Lu0910.pre-miRNA:1030.miRNA:6037	gguuggauacacuuggauacc
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1947.Lu0910.pre-miRNA:1030.miRNA:6038	agggguuggauacacuuggau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1947.Lu0910.pre-miRNA:1030.miRNA:6039	gggguuggauacacuuggaua
>>scaffold1947.Lu0910.pre-miRNA:1030
	gagggguuggauacacuuggauaccuagaggaaaaucaaugucauagucgguuuccauugugucuaacucuucu
	(((((((((((((((..((((.(((.....((.........))......))).)))).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1956.259.0	is_MIRNA
	VAL:	15.86	MeanVal:	339.698316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuuaacauggugaaaccucaauuuuuu-gcuauucccaauauacacgucaaauauucaccc-auuuuauaauuuu-aaguuuucaccuuaaauuugucgauuuccaaagg
            ++++----++++++++++----+++++++|++++++---+++++-+++++++++++++-++--|++++-++++++++|++++++++---+++++++-++--+++++---+++
            ++++||||++++++++++---|+++++++-++++++---+++++-+++++++++++++|++---++++-++++++++-++++++++---+++++++-++--+++++---+++
    REV:    guga----uauuauuuugaac-ugaaaaaucgauaaaacuuguacgugcaguuuauaa-ugcgauaaacuguuaagauuuuaaaagaacaguuugaccgaguaaagauaucc
                                             *********************	34:::54	33--53	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1031.miRNA:6040	auucccaauauacacgucaaa
                                               *********************	36:::56	35--55	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1031.miRNA:6041	ucccaauauacacgucaaaua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1031.miRNA:6042	cccaauauacacgucaaauau
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1031.miRNA:6043	uauucccaauauacacgucaa
                                              *********************	35:::55	34--54	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1031.miRNA:6044	uucccaauauacacgucaaau
                                    *********************	25:::45	25--44	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1031.miRNA:6045	uuuuu-gcuauucccaauaua
>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1031
	cucaucacguaucaaagcucgaagcauugcuacuuggaaccuccuaagcuaacacuuaacauggugaaaccucaauuuuuugcuauucccaauauacacgucaaauauucacccauuuuauaauuuuaaguuuucaccuuaaauuugucgauuuccaaagggguuaaccuauagaaaugagccaguuugacaagaaaauuuuagaauugucaaauagcguaauauuugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuuuauuauagugaccccuauaaauaauggucaaaugaaauaaaaauucaauuuuacucgauauuauuuuagaguguuaagaaauauuauugaaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauacaaccaaauuauuugaaguugauuuggcuauuauuuaaagggcuuuacacgaugaa
	.(((((..(((...((((((.....(((((..(((((......)))))....((((....((((((((((....(((((((((((((...(((((.(((((((((((((.((..((((.((((((((((((((((...(((((((.((..(((((...(((......)))...)))))..)).)))))))...)))))))).)))))))).))))...))))))))))))))).)))))...)))))).)))))))...))))))))))))))..((((.((((((((((((((((.((.......((((((..((((..(((((.......)))))..))...))..)))))).)).)))))))))))))))).))))......)))))....((((((((........))))))))............)))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1956.262.0	is_MIRNA
	VAL:	15.86	MeanVal:	339.698316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuuaacauggugaaaccucaauuuuuu-gcuauucccaauauacacgucaaauauucaccc-auuuuauaauuuu-aaguuuucaccuuaaauuugucgauuuccaaagg
            ++++----++++++++++----+++++++|++++++---+++++-+++++++++++++-++--|++++-++++++++|++++++++---+++++++-++--+++++---+++
            ++++||||++++++++++---|+++++++-++++++---+++++-+++++++++++++|++---++++-++++++++-++++++++---+++++++-++--+++++---+++
    REV:    guga----uauuauuuugaac-ugaaaaaucgauaaaacuuguacgugcaguuuauaa-ugcgauaaacuguuaagauuuuaaaagaacaguuugaccgaguaaagauaucc
                                             *********************	34:::54	33--53	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1032.miRNA:6046	auucccaauauacacgucaaa
                                               *********************	36:::56	35--55	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1032.miRNA:6047	ucccaauauacacgucaaaua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1032.miRNA:6048	cccaauauacacgucaaauau
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1032.miRNA:6049	uauucccaauauacacgucaa
                                              *********************	35:::55	34--54	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1032.miRNA:6050	uucccaauauacacgucaaau
                                    *********************	25:::45	25--44	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1032.miRNA:6051	uuuuu-gcuauucccaauaua
>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1032
	aucacguaucaaagcucgaagcauugcuacuuggaaccuccuaagcuaacacuuaacauggugaaaccucaauuuuuugcuauucccaauauacacgucaaauauucacccauuuuauaauuuuaaguuuucaccuuaaauuugucgauuuccaaagggguuaaccuauagaaaugagccaguuugacaagaaaauuuuagaauugucaaauagcguaauauuugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuuuauuauagugaccccuauaaauaauggucaaaugaaauaaaaauucaauuuuacucgauauuauuuuagaguguuaagaaauauuauugaaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauacaaccaaauuauuugaaguugauuuggcuauuauuuaaagggcuuuacacgaugaa
	.((((((...(((((((.....(((((..(((((......)))))....((((....((((((((((....(((((((((((((...(((((.(((((((((((((.((..((((.((((((((((((((((...(((((((.((..(((((...(((......)))...)))))..)).)))))))...)))))))).)))))))).))))...))))))))))))))).)))))...)))))).)))))))...))))))))))))))..((((.((((((((((((((((.((.......((((((..((((..(((((.......)))))..))...))..)))))).)).)))))))))))))))).))))......)))))....((((((((........))))))))............)))))))..))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold1956.266.0	is_MIRNA
	VAL:	15.86	MeanVal:	339.698316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuuaacauggugaaaccucaauuuuuu-gcuauucccaauauacacgucaaauauucaccc-auuuuauaauuuu-aaguuuucaccuuaaauuugucgauuuccaaagg
            ++++----++++++++++----+++++++|++++++---+++++-+++++++++++++-++--|++++-++++++++|++++++++---+++++++-++--+++++---+++
            ++++||||++++++++++---|+++++++-++++++---+++++-+++++++++++++|++---++++-++++++++-++++++++---+++++++-++--+++++---+++
    REV:    guga----uauuauuuugaac-ugaaaaaucgauaaaacuuguacgugcaguuuauaa-ugcgauaaacuguuaagauuuuaaaagaacaguuugaccgaguaaagauaucc
                                             *********************	34:::54	33--53	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1033.miRNA:6052	auucccaauauacacgucaaa
                                               *********************	36:::56	35--55	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1033.miRNA:6053	ucccaauauacacgucaaaua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1033.miRNA:6054	cccaauauacacgucaaauau
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1033.miRNA:6055	uauucccaauauacacgucaa
                                              *********************	35:::55	34--54	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1033.miRNA:6056	uucccaauauacacgucaaau
                                    *********************	25:::45	25--44	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1033.miRNA:6057	uuuuu-gcuauucccaauaua
>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1033
	cguaucaaagcucgaagcauugcuacuuggaaccuccuaagcuaacacuuaacauggugaaaccucaauuuuuugcuauucccaauauacacgucaaauauucacccauuuuauaauuuuaaguuuucaccuuaaauuugucgauuuccaaagggguuaaccuauagaaaugagccaguuugacaagaaaauuuuagaauugucaaauagcguaauauuugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuuuauuauagugaccccuauaaauaauggucaaaugaaauaaaaauucaauuuuacucgauauuauuuuagaguguuaagaaauauuauugaaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauacaaccaaauuauuugaaguugauuuggcuauuauuuaaagggcuuuacacgaugaaaccaauuuuuuugccauucacaacauaca
	.((((.(((((((.....(((((..(((((......)))))....((((....((((((((((....(((((((((((((...(((((.(((((((((((((.((..((((.((((((((((((((((...(((((((.((..(((((...(((......)))...)))))..)).)))))))...)))))))).)))))))).))))...))))))))))))))).)))))...)))))).)))))))...))))))))))))))..((((.((((((((((((((((.((.......((((((..((((..(((((.......)))))..))...))..)))))).)).)))))))))))))))).))))......)))))....((((((((........))))))))............)))))))......((((..(((.....)))...))))....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold1956.271.0	is_MIRNA
	VAL:	15.86	MeanVal:	339.698316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuuaacauggugaaaccucaauuuuuu-gcuauucccaauauacacgucaaauauucaccc-auuuuauaauuuu-aaguuuucaccuuaaauuugucgauuuccaaagg
            ++++----++++++++++----+++++++|++++++---+++++-+++++++++++++-++--|++++-++++++++|++++++++---+++++++-++--+++++---+++
            ++++||||++++++++++---|+++++++-++++++---+++++-+++++++++++++|++---++++-++++++++-++++++++---+++++++-++--+++++---+++
    REV:    guga----uauuauuuugaac-ugaaaaaucgauaaaacuuguacgugcaguuuauaa-ugcgauaaacuguuaagauuuuaaaagaacaguuugaccgaguaaagauaucc
                                             *********************	34:::54	33--53	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1034.miRNA:6058	auucccaauauacacgucaaa
                                               *********************	36:::56	35--55	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1034.miRNA:6059	ucccaauauacacgucaaaua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1034.miRNA:6060	cccaauauacacgucaaauau
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1034.miRNA:6061	uauucccaauauacacgucaa
                                              *********************	35:::55	34--54	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1034.miRNA:6062	uucccaauauacacgucaaau
                                    *********************	25:::45	25--44	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1034.miRNA:6063	uuuuu-gcuauucccaauaua
>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1034
	caaagcucgaagcauugcuacuuggaaccuccuaagcuaacacuuaacauggugaaaccucaauuuuuugcuauucccaauauacacgucaaauauucacccauuuuauaauuuuaaguuuucaccuuaaauuugucgauuuccaaagggguuaaccuauagaaaugagccaguuugacaagaaaauuuuagaauugucaaauagcguaauauuugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuuuauuauagugaccccuauaaauaauggucaaaugaaauaaaaauucaauuuuacucgauauuauuuuagaguguuaagaaauauuauugaaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauacaaccaaauuauuugaaguugauuuggcuauuauuuaaagggcuuuacacgaugaaaccaauuuuuuugccauucaca
	.(((((((.....(((((..(((((......)))))....((((....((((((((((....(((((((((((((...(((((.(((((((((((((.((..((((.((((((((((((((((...(((((((.((..(((((...(((......)))...)))))..)).)))))))...)))))))).)))))))).))))...))))))))))))))).)))))...)))))).)))))))...))))))))))))))..((((.((((((((((((((((.((.......((((((..((((..(((((.......)))))..))...))..)))))).)).)))))))))))))))).))))......)))))....((((((((........))))))))............)))))))......((((..(((.....)))...))))..

###########################################################################################################################

>scaffold1956.318.0	is_MIRNA
	VAL:	4.07	MeanVal:	58.244675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauauacacgucaaauauucaccc-auuuuauaauuuu-aaguuuucaccuuaaauuugucgauuuccaaagg
            +++++-+++++++++++++-++--|++++-++++++++|++++++++---+++++++-++--+++++---+++
            +++++-+++++++++++++|++---++++-++++++++-++++++++---+++++++-++--+++++---+++
    REV:    uuguacgugcaguuuauaa-ugcgauaaacuguuaagauuuuaaaagaacaguuugaccgaguaaagauaucc
                                     *********************	26:::46	25--44	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1035.miRNA:6064	auuuuauaauuuu-aaguuuu
                                                            *********************	49:::69	47--67	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1035.miRNA:6065	ccuuaaauuugucgauuucca
                                                                *********************	53:::73	51--71	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1035.miRNA:6066	aaauuugucgauuuccaaagg
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1035.miRNA:6067	uuauaauuuu-aaguuuucac
                                                              *********************	51:::71	49--69	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1035.miRNA:6068	uuaaauuugucgauuuccaaa
                                      *********************	27:::47	26--45	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1035.miRNA:6069	uuuuauaauuuu-aaguuuuc
>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1035
	cauggugaaaccucaauuuuuugcuauucccaauauacacgucaaauauucacccauuuuauaauuuuaaguuuucaccuuaaauuugucgauuuccaaagggguuaaccuauagaaaugagccaguuugacaagaaaauuuuagaauugucaaauagcguaauauuugacgugcauguuc
	.((((..(((........)))..))))....(((((.(((((((((((((.((..((((.((((((((((((((((...(((((((.((..(((((...(((......)))...)))))..)).)))))))...)))))))).)))))))).))))...))))))))))))))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1956.332.0	is_MIRNA
	VAL:	4.33	MeanVal:	92.6270833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuuu-gcuauucccaauauacacgucaaauauucaccc-auuuuauaauuuu-aaguuuucaccuuaaauuugucgauuuccaaagg
            +++++++|++++++---+++++-+++++++++++++-++--|++++-++++++++|++++++++---+++++++-++--+++++---+++
            +++++++-++++++---+++++-+++++++++++++|++---++++-++++++++-++++++++---+++++++-++--+++++---+++
    REV:    ugaaaaaucgauaaaacuuguacgugcaguuuauaa-ugcgauaaacuguuaagauuuuaaaagaacaguuugaccgaguaaagauaucc
                       *********************	12:::32	11--31	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1036.miRNA:6070	auucccaauauacacgucaaa
                         *********************	14:::34	13--33	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1036.miRNA:6071	ucccaauauacacgucaaaua
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1036.miRNA:6072	cccaauauacacgucaaauau
                        *********************	13:::33	12--32	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1036.miRNA:6073	uucccaauauacacgucaaau
                      *********************	11:::31	10--30	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1036.miRNA:6074	uauucccaauauacacgucaa
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1036.miRNA:6075	uuuuu-gcuauucccaauaua
>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1036
	aauuuuuugcuauucccaauauacacgucaaauauucacccauuuuauaauuuuaaguuuucaccuuaaauuugucgauuuccaaagggguuaaccuauagaaaugagccaguuugacaagaaaauuuuagaauugucaaauagcguaauauuugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuuuauuauagugaccccuauaaauaauggucaaaugaaauaaaaauucaauuuuacucgauauuauuuuagaguguuaagaaauauuauugaaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauacaaccaaauuauuugaaguugauuuggcuauuauuuaaagggcuuuacacgaugaaacc
	.(((((((((((((...(((((.(((((((((((((.((..((((.((((((((((((((((...(((((((.((..(((((...(((......)))...)))))..)).)))))))...)))))))).)))))))).))))...))))))))))))))).)))))...)))))).)))))))...((((((((...((((.((((.(((((((((((((((............(((((((((.((((((.((((((..........)))))).))))))...((((((((.((((...((((....))))...))))...))))))))..)))))))))))))))))))))))).))))..))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1956.340.0	is_MIRNA
	VAL:	3.75	MeanVal:	79.829688	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuauucccaauauacacgucaaauauucaccc-auuuuauaauuuu-aaguuuucaccuuaaauuugucgauuuccaaagg
            ++++++---+++++-+++++++++++++-++--|++++-++++++++|++++++++---+++++++-++--+++++---+++
            ++++++---+++++-+++++++++++++|++---++++-++++++++-++++++++---+++++++-++--+++++---+++
    REV:    cgauaaaacuuguacgugcaguuuauaa-ugcgauaaacuguuaagauuuuaaaagaacaguuugaccgaguaaagauaucc
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1037.miRNA:6076	auucccaauauacacgucaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1037.miRNA:6077	ucccaauauacacgucaaaua
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1037.miRNA:6078	cccaauauacacgucaaauau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1037.miRNA:6079	uucccaauauacacgucaaau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1037.miRNA:6080	uauucccaauauacacgucaa
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1037.miRNA:6081	cuauucccaauauacacguca
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1037.miRNA:6082	cuauucccaauauacacguca
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1037.miRNA:6083	uauucccaauauacacgucaa
                                       *********************	28:::48	28--46	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1037.miRNA:6084	ucaccc-auuuuauaauuuu-
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1037.miRNA:6085	uucccaauauacacgucaaau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1037.miRNA:6086	auucccaauauacacgucaaa
                              *********************	19:::39	19--38	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1037.miRNA:6087	gucaaauauucaccc-auuuu
>scaffold1956.340.0	is_MIRNA
	VAL:	4.35	MeanVal:	54.503825	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaagucaaguuuuauuauagugac-cccuauaaauaauggucaaaugaaauaaaaauucaauuuua
            +++++++---++++++++---++++-|++++-+++++++++++++++------------+++++++++
            +++++++--|++++++++--|++++--++++-+++++++++++++++||||||||||||+++++++++
    REV:    uuuuuuaac-caaaguagca-cauuucgggaaauuuauuaucgguuu------------aguugaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1038.miRNA:6088	aagucaaguuuuauuauagug
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1038.miRNA:6089	gucaaguuuuauuauagugac
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1038.miRNA:6090	ucaaguuuuauuauagugac-
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1038.miRNA:6091	agucaaguuuuauuauaguga
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1038.miRNA:6092	aaagucaaguuuuauuauagu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1038.miRNA:6093	aaaagucaaguuuuauuauag
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1038.miRNA:6094	aaaagucaaguuuuauuauag
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1038.miRNA:6095	aaagucaaguuuuauuauagu
                                       *********************	28:::48	27--47	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1038.miRNA:6096	cccuauaaauaauggucaaau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1038.miRNA:6097	agucaaguuuuauuauaguga
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1038.miRNA:6098	aagucaaguuuuauuauagug
                              *********************	19:::39	19--38	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1038.miRNA:6099	auagugac-cccuauaaauaa
>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1038
	gcuauucccaauauacacgucaaauauucacccauuuuauaauuuuaaguuuucaccuuaaauuugucgauuuccaaagggguuaaccuauagaaaugagccaguuugacaagaaaauuuuagaauugucaaauagcguaauauuugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuuuauuauagugaccccuauaaauaauggucaaaugaaauaaaaauucaauuuuacucgauauuauuuuagaguguuaagaaauauuauugaaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauacaaccaaauuauuugaaguugauuuggcuauuauuuaaagggcuuuacacgaugaaaccaauuuuuuu
	((((((...(((((.(((((((((((((.((..((((.((((((((((((((((...(((((((.((..(((((...(((......)))...)))))..)).)))))))...)))))))).)))))))).))))...))))))))))))))).)))))...)))))).(((((((...((((((((...((((.((((.(((((((((((((((............(((((((((.((((((.((((((..........)))))).))))))...((((((((.((((...((((....))))...))))...))))))))..)))))))))))))))))))))))).))))..))))..))))))))..))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1956.348.0	is_MIRNA
	VAL:	4.07	MeanVal:	58.244675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauauacacgucaaauauucaccc-auuuuauaauuuu-aaguuuucaccuuaaauuugucgauuuccaaagg
            +++++-+++++++++++++-++--|++++-++++++++|++++++++---+++++++-++--+++++---+++
            +++++-+++++++++++++|++---++++-++++++++-++++++++---+++++++-++--+++++---+++
    REV:    uuguacgugcaguuuauaa-ugcgauaaacuguuaagauuuuaaaagaacaguuugaccgaguaaagauaucc
                                     *********************	26:::46	25--44	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1039.miRNA:6100	auuuuauaauuuu-aaguuuu
                                                            *********************	49:::69	47--67	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1039.miRNA:6101	ccuuaaauuugucgauuucca
                                                                *********************	53:::73	51--71	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1039.miRNA:6102	aaauuugucgauuuccaaagg
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1039.miRNA:6103	uuauaauuuu-aaguuuucac
                                                              *********************	51:::71	49--69	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1039.miRNA:6104	uuaaauuugucgauuuccaaa
                                      *********************	27:::47	26--45	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1039.miRNA:6105	uuuuauaauuuu-aaguuuuc
>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1039
	caauauacacgucaaauauucacccauuuuauaauuuuaaguuuucaccuuaaauuugucgauuuccaaagggguuaaccuauagaaaugagccaguuugacaagaaaauuuuagaauugucaaauagcguaauauuugacgugcauguuc
	.(((((.(((((((((((((.((..((((.((((((((((((((((...(((((((.((..(((((...(((......)))...)))))..)).)))))))...)))))))).)))))))).))))...))))))))))))))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1956.354.0	is_MIRNA
	VAL:	4.24	MeanVal:	60.7091483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacgucaaauauucaccc-auuuuauaauuuu-aaguuuucaccuuaaauuugucgauuuccaaagg
            +++++++++++++-++--|++++-++++++++|++++++++---+++++++-++--+++++---+++
            +++++++++++++|++---++++-++++++++-++++++++---+++++++-++--+++++---+++
    REV:    gugcaguuuauaa-ugcgauaaacuguuaagauuuuaaaagaacaguuugaccgaguaaagauaucc
                               *********************	20:::40	19--38	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1040.miRNA:6106	auuuuauaauuuu-aaguuuu
                                                      *********************	43:::63	41--61	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1040.miRNA:6107	ccuuaaauuugucgauuucca
                                                          *********************	47:::67	45--65	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1040.miRNA:6108	aaauuugucgauuuccaaagg
                                  *********************	23:::43	22--41	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1040.miRNA:6109	uuauaauuuu-aaguuuucac
                                                        *********************	45:::65	43--63	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1040.miRNA:6110	uuaaauuugucgauuuccaaa
                                *********************	21:::41	20--39	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1040.miRNA:6111	uuuuauaauuuu-aaguuuuc
                   *********************	8:::28	8--27	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1040.miRNA:6112	aauauucaccc-auuuuauaa
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1040.miRNA:6113	gucaaauauucaccc-auuuu
                    *********************	9:::29	9--28	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1040.miRNA:6114	auauucaccc-auuuuauaau
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1040.miRNA:6115	aaauauucaccc-auuuuaua
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1040.miRNA:6116	cgucaaauauucaccc-auuu
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1040.miRNA:6117	ucaaauauucaccc-auuuua
>scaffold1956.354.0	is_MIRNA
	VAL:	10.15	MeanVal:	213.934596	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auguucaaaauagcuaaaaagucaaguuuuauuauagugac-cccuauaaauaauggucaaaugaaauaaaaauucaauuuua
            +++++---+++-++-+++++++---++++++++---++++-|++++-+++++++++++++++------------+++++++++
            +++++---+++-++-+++++++--|++++++++--|++++--++++-+++++++++++++++||||||||||||+++++++++
    REV:    uacaacacuuaccguuuuuuuaac-caaaguagca-cauuucgggaaauuuauuaucgguuu------------aguugaagu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1041.miRNA:6118	agucaaguuuuauuauaguga
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1041.miRNA:6119	cccuauaaauaauggucaaau
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1041.miRNA:6120	auaaauaauggucaaaugaaa
                                  *********************	23:::43	23--42	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1041.miRNA:6121	caaguuuuauuauagugac-c
                                                        *********************	45:::65	44--64	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1041.miRNA:6122	cuauaaauaauggucaaauga
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1041.miRNA:6123	gucaaguuuuauuauagugac
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1041.miRNA:6124	aaauagcuaaaaagucaaguu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1041.miRNA:6125	uucaaaauagcuaaaaaguca
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1041.miRNA:6126	aauagcuaaaaagucaaguuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1041.miRNA:6127	aaaauagcuaaaaagucaagu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1041.miRNA:6128	guucaaaauagcuaaaaaguc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1041.miRNA:6129	ucaaaauagcuaaaaagucaa
>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1041
	acacgucaaauauucacccauuuuauaauuuuaaguuuucaccuuaaauuugucgauuuccaaagggguuaaccuauagaaaugagccaguuugacaagaaaauuuuagaauugucaaauagcguaauauuugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuuuauuauagugaccccuauaaauaauggucaaaugaaauaaaaauucaauuuuacucgauauuauuuuagaguguuaagaaauauuauugaaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauacaaccaaauuauuugaaguugauuuggcuauuauuuaaagggcuuuacacgaugaaaccaauuuuuuugccauucacaacaua
	.(((((((((((((.((..((((.((((((((((((((((...(((((((.((..(((((...(((......)))...)))))..)).)))))))...)))))))).)))))))).))))...))))))))))))))).(((((...(((.((.(((((((...((((((((...((((.((((.(((((((((((((((............(((((((((.((((((.((((((..........)))))).))))))...((((((((.((((...((((....))))...))))...))))))))..)))))))))))))))))))))))).))))..))))..))))))))..))))))).)).)))...))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1956.438.0	is_MIRNA
	VAL:	51.61	MeanVal:	1127.23176966667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauauuugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuuuauuauagugac-cccuauaaauaauggucaaaugaaauaaaaauucaauuuua
            ++++++++-++++-+++++---+++-++-+++++++---++++++++---++++-|++++-+++++++++++++++------------+++++++++
            ++++++++-++++-+++++---+++-++-+++++++--|++++++++--|++++--++++-+++++++++++++++||||||||||||+++++++++
    REV:    uuauaaaccgcacauacaacacuuaccguuuuuuuaac-caaaguagca-cauuucgggaaauuuauuaucgguuu------------aguugaagu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1042.miRNA:6130	cauguucaaaauagcuaaaaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1042.miRNA:6131	aaauagcuaaaaagucaaguu
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1042.miRNA:6132	uucaaaauagcuaaaaaguca
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1042.miRNA:6133	aauagcuaaaaagucaaguuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1042.miRNA:6134	gcauguucaaaauagcuaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1042.miRNA:6135	ugcauguucaaaauagcuaaa
>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1042
	agccaguuugacaagaaaauuuuagaauugucaaauagcguaauauuugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuuuauuauagugaccccuauaaauaauggucaaaugaaauaaaaauucaauuuuacucgauauuauuuuagaguguuaagaaauauuauugaaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauacaaccaaauuauuugaaguugauuuggcuauuauuuaaagggcuuuacacgaugaaaccaauuuuuuugccauucacaacauacacgccaaauauuc
	.((..(((((((((.............))))))))).))..((((((((.((((.(((((...(((.((.(((((((...((((((((...((((.((((.(((((((((((((((............(((((((((.((((((.((((((..........)))))).))))))...((((((((.((((...((((....))))...))))...))))))))..)))))))))))))))))))))))).))))..))))..))))))))..))))))).)).)))...))))).)))).)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1956.476.0	is_MIRNA
	VAL:	38.28	MeanVal:	836.261095	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gu-aauauuugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuuuauuauagugac-cccuauaaauaauggucaaaugaaauaaaaauucaauuuua
            ++|++++++++-++++-+++++---+++-++-+++++++---++++++++---++++-|++++-+++++++++++++++------------+++++++++
            ++-++++++++-++++-+++++---+++-++-+++++++--|++++++++--|++++--++++-+++++++++++++++||||||||||||+++++++++
    REV:    cacuuauaaaccgcacauacaacacuuaccguuuuuuuaac-caaaguagca-cauuucgggaaauuuauuaucgguuu------------aguugaagu
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1043.miRNA:6136	cauguucaaaauagcuaaaaa
                                    *********************	25:::45	24--44	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1043.miRNA:6137	aaauagcuaaaaagucaaguu
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1043.miRNA:6138	uucaaaauagcuaaaaaguca
                                     *********************	26:::46	25--45	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1043.miRNA:6139	aauagcuaaaaagucaaguuu
                           *********************	16:::36	15--35	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1043.miRNA:6140	gcauguucaaaauagcuaaaa
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1043.miRNA:6141	ugcauguucaaaauagcuaaa
>>scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1043
	cguaauauuugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuuuauuauagugaccccuauaaauaauggucaaaugaaauaaaaauucaauuuuacucgauauuauuuuagaguguuaagaaauauuauugaaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauacaaccaaauuauuugaaguugauuuggcuauuauuuaaagggcuuuacacgaugaaaccaauuuuuuugccauucacaacauacacgccaaauauucacc
	.((((((((((.((((.(((((...(((.((.(((((((...((((((((...((((.((((.(((((((((((((((............(((((((((.((((((.((((((..........)))))).))))))...((((((((.((((...((((....))))...))))...))))))))..)))))))))))))))))))))))).))))..))))..))))))))..))))))).)).)))...))))).)))).)))))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.101.0	is_MIRNA
	VAL:	2.83	MeanVal:	54.3683715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuu
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
    REV:    ugcuuuggauaggguuaguaguaauuugguguauaauaaguaguauagguuuuuaaccaucuaauccucagcccaguuuuaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1044.miRNA:6142	caccauuauaauacauaauac
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1044.miRNA:6143	accauuauaauacauaauacg
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1044.miRNA:6144	aaucaccauuauaauacauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1044.miRNA:6145	ucaccauuauaauacauaaua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1044.miRNA:6146	aucaccauuauaauacauaau
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1044.miRNA:6147	uacgcgucauauaaaaaaauu
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1044
	aggagcaucgggaauuuaaccgacuccaaaccuuucaauuuuuuuauacgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaac
	.((((..((((........)))))))).....((((...........(((((((((((...(((((.(((((...((((((.((..((((((((..(((((((((..((((.((((((.....(((((((((((.(((((....))))).)))).((..(((.........)))..))..))))))).....)))))).))))..)))))))))..))))))))..)).))))))...))))).)))))...)))))))))))..(((((.....(((.(((((((................))))))).)))..............((((..((((........)))))))).......)))))..............................)))).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.107.0	is_MIRNA
	VAL:	2.83	MeanVal:	54.3683715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuu
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
    REV:    ugcuuuggauaggguuaguaguaauuugguguauaauaaguaguauagguuuuuaaccaucuaauccucagcccaguuuuaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1045.miRNA:6148	caccauuauaauacauaauac
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1045.miRNA:6149	accauuauaauacauaauacg
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1045.miRNA:6150	aaucaccauuauaauacauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1045.miRNA:6151	ucaccauuauaauacauaaua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1045.miRNA:6152	aucaccauuauaauacauaau
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1045.miRNA:6153	uacgcgucauauaaaaaaauu
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1045
	aucgggaauuuaaccgacuccaaaccuuucaauuuuuuuauacgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaac
	.((((........)))).........((((...........(((((((((((...(((((.(((((...((((((.((..((((((((..(((((((((..((((.((((((.....(((((((((((.(((((....))))).)))).((..(((.........)))..))..))))))).....)))))).))))..)))))))))..))))))))..)).))))))...))))).)))))...)))))))))))..(((((.....(((.(((((((................))))))).)))..............((((..((((........)))))))).......)))))..............................)))).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.111.0	is_MIRNA
	VAL:	2.83	MeanVal:	54.3683715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuu
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
    REV:    ugcuuuggauaggguuaguaguaauuugguguauaauaaguaguauagguuuuuaaccaucuaauccucagcccaguuuuaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1046.miRNA:6154	caccauuauaauacauaauac
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1046.miRNA:6155	accauuauaauacauaauacg
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1046.miRNA:6156	aaucaccauuauaauacauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1046.miRNA:6157	ucaccauuauaauacauaaua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1046.miRNA:6158	aucaccauuauaauacauaau
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1046.miRNA:6159	uacgcgucauauaaaaaaauu
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1046
	ggaauuuaaccgacuccaaaccuuucaauuuuuuuauacgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauucca
	((((((...............................(((((((((((...(((((.(((((...((((((.((..((((((((..(((((((((..((((.((((((.....(((((((((((.(((((....))))).)))).((..(((.........)))..))..))))))).....)))))).))))..)))))))))..))))))))..)).))))))...))))).)))))...)))))))))))..(((((.....(((.(((((((................))))))).)))..............((((..((((........)))))))).......)))))...)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.111.1	is_MIRNA
	VAL:	2.83	MeanVal:	54.3683715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuu
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
    REV:    ugcuuuggauaggguuaguaguaauuugguguauaauaaguaguauagguuuuuaaccaucuaauccucagcccaguuuuaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1047.miRNA:6160	caccauuauaauacauaauac
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1047.miRNA:6161	accauuauaauacauaauacg
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1047.miRNA:6162	aaucaccauuauaauacauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1047.miRNA:6163	ucaccauuauaauacauaaua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1047.miRNA:6164	aucaccauuauaauacauaau
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1047.miRNA:6165	uacgcgucauauaaaaaaauu
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1047
	ggaauuuaaccgacuccaaaccuuucaauuuuuuuauacgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauucca
	((((((...((((((((....................(((((((((((...(((((.(((((...((((((.((..((((((((..(((((((((..((((.((((((.....(((((((((((.(((((....))))).)))).((..(((.........)))..))..))))))).....)))))).))))..)))))))))..))))))))..)).))))))...))))).)))))...)))))))))))....(((.(((.(((.(((((((................))))))).)))..))).))).....))))..))))...((((........))))............)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.132.0	is_MIRNA
	VAL:	2.83	MeanVal:	54.3683715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuu
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
    REV:    ugcuuuggauaggguuaguaguaauuugguguauaauaaguaguauagguuuuuaaccaucuaauccucagcccaguuuuaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1048.miRNA:6166	caccauuauaauacauaauac
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1048.miRNA:6167	accauuauaauacauaauacg
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1048.miRNA:6168	aaucaccauuauaauacauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1048.miRNA:6169	ucaccauuauaauacauaaua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1048.miRNA:6170	aucaccauuauaauacauaau
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1048.miRNA:6171	uacgcgucauauaaaaaaauu
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1048
	cuuucaauuuuuuuauacgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaac
	.((((...........(((((((((((...(((((.(((((...((((((.((..((((((((..(((((((((..((((.((((((.....(((((((((((.(((((....))))).)))).((..(((.........)))..))..))))))).....)))))).))))..)))))))))..))))))))..)).))))))...))))).)))))...)))))))))))..(((((.....(((.(((((((................))))))).)))..............((((..((((........)))))))).......)))))..............................)))).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.147.0	is_MIRNA
	VAL:	2.83	MeanVal:	54.3683715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuu
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
    REV:    ugcuuuggauaggguuaguaguaauuugguguauaauaaguaguauagguuuuuaaccaucuaauccucagcccaguuuuaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1049.miRNA:6172	caccauuauaauacauaauac
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1049.miRNA:6173	accauuauaauacauaauacg
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1049.miRNA:6174	aaucaccauuauaauacauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1049.miRNA:6175	ucaccauuauaauacauaaua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1049.miRNA:6176	aucaccauuauaauacauaau
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1049.miRNA:6177	uacgcgucauauaaaaaaauu
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1049
	uacgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaaua
	.(((((((((((...(((((.(((((...((((((.((..((((((((..(((((((((..((((.((((((.....(((((((((((.(((((....))))).)))).((..(((.........)))..))..))))))).....)))))).))))..)))))))))..))))))))..)).))))))...))))).)))))...)))))))))))..(((((.....(((.(((((((................))))))).)))..............((((..((((........)))))))).......))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.15.0	is_MIRNA
	VAL:	2.83	MeanVal:	54.3683715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuu
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
    REV:    ugcuuuggauaggguuaguaguaauuugguguauaauaaguaguauagguuuuuaaccaucuaauccucagcccaguuuuaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1050.miRNA:6178	caccauuauaauacauaauac
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1050.miRNA:6179	accauuauaauacauaauacg
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1050.miRNA:6180	aaucaccauuauaauacauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1050.miRNA:6181	ucaccauuauaauacauaaua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1050.miRNA:6182	aucaccauuauaauacauaau
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1050.miRNA:6183	uacgcgucauauaaaaaaauu
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1050
	augaauauugggauacguuucggucauugaucgaccauaaugauaguucaaccagauuaacuuagccauuuucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuuaaccgacuccaaaccuuucaauuuuuuuauacgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaa
	.((((..((((((......(((((.(((((.........(((((((............((((....(((((((..(((.(((.....((((..((((........))))))))....................(((((((((((...(((((.(((((...((((((.((..((((((((..(((((((((..((((.((((((.....(((((((((((.(((((....))))).)))).((..(((.........)))..))..))))))).....)))))).))))..)))))))))..))))))))..)).))))))...))))).)))))...)))))))))))....))).))).)))))))..))))..............)))))))..................((((..((((........)))))))).......))))))))))))))))....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.152.0	is_MIRNA
	VAL:	3.05	MeanVal:	58.525761	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuu
            ++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
            ++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
    REV:    uggauaggguuaguaguaauuugguguauaauaaguaguauagguuuuuaaccaucuaauccucagcccaguuuuaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1051.miRNA:6184	caccauuauaauacauaauac
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1051.miRNA:6185	accauuauaauacauaauacg
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1051.miRNA:6186	aaucaccauuauaauacauaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1051.miRNA:6187	ucaccauuauaauacauaaua
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1051.miRNA:6188	aucaccauuauaauacauaau
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1051.miRNA:6189	uacgcgucauauaaaaaaauu
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1051
	aaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaa
	.((((((...(((((.(((((...((((((.((..((((((((..(((((((((..((((.((((((.....(((((((((((.(((((....))))).)))).((..(((.........)))..))..))))))).....)))))).))))..)))))))))..))))))))..)).))))))...))))).)))))...))))))(((((....(((.(((.(((.(((((((................))))))).)))..))).))).....((((..((((........))))))))........................................))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.159.0	is_MIRNA
	VAL:	3.24	MeanVal:	61.607608	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuu
            +++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
            +++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
    REV:    uuaguaguaauuugguguauaauaaguaguauagguuuuuaaccaucuaauccucagcccaguuuuaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1052.miRNA:6190	caccauuauaauacauaauac
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1052.miRNA:6191	accauuauaauacauaauacg
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1052.miRNA:6192	ucaccauuauaauacauaaua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1052.miRNA:6193	aucaccauuauaauacauaau
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1052.miRNA:6194	uacgcgucauauaaaaaaauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1052.miRNA:6195	ccauuauaauacauaauacgc
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1052
	gcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuuca
	...(((((.(((((...((((((.((..((((((((..(((((((((..((((.((((((.....(((((((((((.(((((....))))).)))).((..(((.........)))..))..))))))).....)))))).))))..)))))))))..))))))))..)).))))))...))))).)))))..((.((((((...((..(((.(((.(((.(((((((................))))))).)))..))).))).....((((..((((........))))))))...............))....)))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.167.0	is_MIRNA
	VAL:	3.40	MeanVal:	58.81006	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuu
            +++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
            +++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
    REV:    guaauuugguguauaauaaguaguauagguuuuuaaccaucuaauccucagcccaguuuuaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1053.miRNA:6196	uacgcgucauauaaaaaaauu
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1053.miRNA:6197	acgcgucauauaaaaaaauug
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1053.miRNA:6198	aauacgcgucauauaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1053.miRNA:6199	auaauacgcgucauauaaaaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1053.miRNA:6200	auacgcgucauauaaaaaaau
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1053.miRNA:6201	uaauacgcgucauauaaaaaa
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1053
	ccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaa
	.(((((...((((((.((..((((((((..(((((((((..((((.((((((.....(((((((((((.(((((....))))).)))).((..(((.........)))..))..))))))).....)))))).))))..)))))))))..))))))))..)).))))))...))))).(((..((....((..(((...(((((.....(((.(((((((................))))))).)))..............((((..((((........)))))))).......)))))..)))..))...))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.175.0	is_MIRNA
	VAL:	4.63	MeanVal:	80.26954	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuu
            ++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
            ++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
    REV:    guguauaauaaguaguauagguuuuuaaccaucuaauccucagcccaguuuuaaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1054.miRNA:6202	uacgcgucauauaaaaaaauu
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1054.miRNA:6203	acgcgucauauaaaaaaauug
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1054.miRNA:6204	aauacgcgucauauaaaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1054.miRNA:6205	uaauacgcgucauauaaaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1054.miRNA:6206	auacgcgucauauaaaaaaau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1054.miRNA:6207	auaauacgcgucauauaaaaa
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1054
	auacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaa
	.((((((.((..((((((((..(((((((((..((((.((((((.....(((((((((((.(((((....))))).)))).((..(((.........)))..))..))))))).....)))))).))))..)))))))))..))))))))..)).)))))).........(((..((....((..(((...(((((.....(((.(((((((................))))))).)))..............((((..((((........)))))))).......)))))..)))..))...))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.200.1	is_MIRNA
	VAL:	4.45	MeanVal:	37.2181625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccga--cuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguu
            +++++||++++++-------------++++++++++++++------+++++
            +++++--++++++-----------||++++++++++++++-----|+++++
    REV:    gggcuacgaggauaacacucgauc--acuuauacuguuuaaauua-gccaa
                                    *********************	25:::45	23--43	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1055.miRNA:6208	uuuggauaugaugaauaauau
                                         *********************	30:::50	28--48	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1055.miRNA:6209	auaugaugaauaauauguggu
                                  *********************	23:::43	21--41	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1055.miRNA:6210	uuuuuggauaugaugaauaau
                                   *********************	24:::44	22--42	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1055.miRNA:6211	uuuuggauaugaugaauaaua
                                          *********************	31:::51	29--49	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1055.miRNA:6212	uaugaugaauaauaugugguu
                                     *********************	26:::46	24--44	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1055.miRNA:6213	uuggauaugaugaauaauaug
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1055
	aauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaaua
	.((((((.(((((((((((...(((((...(((((.(((((....))))).)))))((..(((.........)))..)).....))))).(((((((((((.............((((((((((((((......(((((....(((((.(((((....))))).))))).........((((....)))).))))).....))))))))))))))...........))))))..))))).........))))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.208.1	is_MIRNA
	VAL:	4.45	MeanVal:	37.2181625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccga--cuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguu
            +++++||++++++-------------++++++++++++++------+++++
            +++++--++++++-----------||++++++++++++++-----|+++++
    REV:    gggcuacgaggauaacacucgauc--acuuauacuguuuaaauua-gccaa
                                    *********************	25:::45	23--43	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1056.miRNA:6214	uuuggauaugaugaauaauau
                                         *********************	30:::50	28--48	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1056.miRNA:6215	auaugaugaauaauauguggu
                                  *********************	23:::43	21--41	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1056.miRNA:6216	uuuuuggauaugaugaauaau
                                   *********************	24:::44	22--42	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1056.miRNA:6217	uuuuggauaugaugaauaaua
                                          *********************	31:::51	29--49	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1056.miRNA:6218	uaugaugaauaauaugugguu
                                     *********************	26:::46	24--44	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1056.miRNA:6219	uuggauaugaugaauaauaug
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1056
	gguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccu
	(((((((((((...(((((...(((((.(((((....))))).)))))((..(((.........)))..)).....))))).(((((((((((.............((((((((((((((......(((((....(((((.(((((....))))).))))).........((((....)))).))))).....))))))))))))))...........))))))..))))).........))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.21.0	is_MIRNA
	VAL:	2.83	MeanVal:	54.3683715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuu
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
    REV:    ugcuuuggauaggguuaguaguaauuugguguauaauaaguaguauagguuuuuaaccaucuaauccucagcccaguuuuaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1057.miRNA:6220	caccauuauaauacauaauac
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1057.miRNA:6221	accauuauaauacauaauacg
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1057.miRNA:6222	aaucaccauuauaauacauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1057.miRNA:6223	ucaccauuauaauacauaaua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1057.miRNA:6224	aucaccauuauaauacauaau
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1057.miRNA:6225	uacgcgucauauaaaaaaauu
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1057
	auugggauacguuucggucauugaucgaccauaaugauaguucaaccagauuaacuuagccauuuucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuuaaccgacuccaaaccuuucaauuuuuuuauacgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaa
	.((((((......(((((.(((((.........(((((((............((((....(((((((..(((.(((.....((((..((((........))))))))....................(((((((((((...(((((.(((((...((((((.((..((((((((..(((((((((..((((.((((((.....(((((((((((.(((((....))))).)))).((..(((.........)))..))..))))))).....)))))).))))..)))))))))..))))))))..)).))))))...))))).)))))...)))))))))))....))).))).)))))))..))))..............)))))))..................((((..((((........)))))))).......)))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.25.0	is_MIRNA
	VAL:	2.83	MeanVal:	54.3683715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuu
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
    REV:    ugcuuuggauaggguuaguaguaauuugguguauaauaaguaguauagguuuuuaaccaucuaauccucagcccaguuuuaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1058.miRNA:6226	caccauuauaauacauaauac
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1058.miRNA:6227	accauuauaauacauaauacg
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1058.miRNA:6228	aaucaccauuauaauacauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1058.miRNA:6229	ucaccauuauaauacauaaua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1058.miRNA:6230	aucaccauuauaauacauaau
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1058.miRNA:6231	uacgcgucauauaaaaaaauu
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1058
	ggauacguuucggucauugaucgaccauaaugauaguucaaccagauuaacuuagccauuuucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuuaaccgacuccaaaccuuucaauuuuuuuauacgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauucca
	(((......(((((.(((((.........(((((((............((((....(((((((..(((.(((.....((((..((((........))))))))....................(((((((((((...(((((.(((((...((((((.((..((((((((..(((((((((..((((.((((((.....(((((((((((.(((((....))))).)))).((..(((.........)))..))..))))))).....)))))).))))..)))))))))..))))))))..)).))))))...))))).)))))...)))))))))))....))).))).)))))))..))))..............)))))))..................((((..((((........)))))))).......)))))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.255.0	is_MIRNA
	VAL:	5.62	MeanVal:	93.140064	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuugacccgacuccuaaucua-ccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucgu
            ++++++++-++-++++++----+++|+++++++++--++++++++--++-++-++----+++++-+++++++-+++++++++++
            ++++++++-++-++++++---|+++-+++++++++--++++++++--++-++-++----+++++-+++++++-+++++++++++
    REV:    uuuaaagccggccugagguuu-gauagguuaaaaaaauauacugcgcauaauucgaaauauuaccacuaaccguauccaaagca
                                                                      *********************	59:::79	58--78	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1059.miRNA:6232	uuaaugaugauugggauaggu
                                                                       *********************	60:::80	59--79	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1059.miRNA:6233	uaaugaugauugggauagguu
                                                                        *********************	61:::81	60--80	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1059.miRNA:6234	aaugaugauugggauagguuu
                                                                     *********************	58:::78	57--77	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1059.miRNA:6235	uuuaaugaugauugggauagg
                                        *********************	29:::49	28--48	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1059.miRNA:6236	aauuuuuggauaugaugaaua
                                                                         *********************	62:::82	61--81	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1059.miRNA:6237	augaugauugggauagguuuc
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1059
	auguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucu
	.(((((((..................((((((((.((.((((((....((((((((((((..((((((((..((.((.((....(((((.(((((((.(((((((((((....(((.(((.(((.(((((((................))))))).)))..))).))).....((((..((((........))))))))........................................))))))))))).))))))).)))))....)).)).))..))))))))..))))))))).)))...)))))).)).)))))))).....(((((....)))))))))))).............((((..........)))).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.259.0	is_MIRNA
	VAL:	5.62	MeanVal:	93.140064	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuugacccgacuccuaaucua-ccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucgu
            ++++++++-++-++++++----+++|+++++++++--++++++++--++-++-++----+++++-+++++++-+++++++++++
            ++++++++-++-++++++---|+++-+++++++++--++++++++--++-++-++----+++++-+++++++-+++++++++++
    REV:    uuuaaagccggccugagguuu-gauagguuaaaaaaauauacugcgcauaauucgaaauauuaccacuaaccguauccaaagca
                                                                      *********************	59:::79	58--78	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1060.miRNA:6238	uuaaugaugauugggauaggu
                                                                       *********************	60:::80	59--79	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1060.miRNA:6239	uaaugaugauugggauagguu
                                                                        *********************	61:::81	60--80	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1060.miRNA:6240	aaugaugauugggauagguuu
                                                                     *********************	58:::78	57--77	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1060.miRNA:6241	uuuaaugaugauugggauagg
                                        *********************	29:::49	28--48	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1060.miRNA:6242	aauuuuuggauaugaugaaua
                                                                         *********************	62:::82	61--81	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1060.miRNA:6243	augaugauugggauagguuuc
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1060
	aagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucuccgaau
	....((((((((((........((((((((.((.((((((....((((((((((((..((((((((..((.((.((....(((((.(((((((.(((((((((((....(((.(((.(((.(((((((................))))))).)))..))).))).....((((..((((........))))))))........................................))))))))))).))))))).)))))....)).)).))..))))))))..))))))))).)))...)))))).)).))))))))((((.(((((....))))).))))..............)).))).)))))..............

###########################################################################################################################

>scaffold1966.262.0	is_MIRNA
	VAL:	5.62	MeanVal:	93.140064	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuugacccgacuccuaaucua-ccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucgu
            ++++++++-++-++++++----+++|+++++++++--++++++++--++-++-++----+++++-+++++++-+++++++++++
            ++++++++-++-++++++---|+++-+++++++++--++++++++--++-++-++----+++++-+++++++-+++++++++++
    REV:    uuuaaagccggccugagguuu-gauagguuaaaaaaauauacugcgcauaauucgaaauauuaccacuaaccguauccaaagca
                                                                      *********************	59:::79	58--78	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1061.miRNA:6244	uuaaugaugauugggauaggu
                                                                       *********************	60:::80	59--79	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1061.miRNA:6245	uaaugaugauugggauagguu
                                                                        *********************	61:::81	60--80	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1061.miRNA:6246	aaugaugauugggauagguuu
                                                                     *********************	58:::78	57--77	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1061.miRNA:6247	uuuaaugaugauugggauagg
                                        *********************	29:::49	28--48	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1061.miRNA:6248	aauuuuuggauaugaugaaua
                                                                         *********************	62:::82	61--81	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1061.miRNA:6249	augaugauugggauagguuuc
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1061
	cuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuuga
	.((((((((((........((((((((.((.((((((....((((((((((((..((((((((..((.((.((....(((((.(((((((.(((((((((((....(((.(((.(((.(((((((................))))))).)))..))).))).....((((..((((........))))))))........................................))))))))))).))))))).)))))....)).)).))..))))))))..))))))))).)))...)))))).)).))))))))((((.(((((....))))).))))..............)).))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.280.0	is_MIRNA
	VAL:	5.62	MeanVal:	93.140064	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuugacccgacuccuaaucua-ccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucgu
            ++++++++-++-++++++----+++|+++++++++--++++++++--++-++-++----+++++-+++++++-+++++++++++
            ++++++++-++-++++++---|+++-+++++++++--++++++++--++-++-++----+++++-+++++++-+++++++++++
    REV:    uuuaaagccggccugagguuu-gauagguuaaaaaaauauacugcgcauaauucgaaauauuaccacuaaccguauccaaagca
                                                                      *********************	59:::79	58--78	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1062.miRNA:6250	uuaaugaugauugggauaggu
                                                                       *********************	60:::80	59--79	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1062.miRNA:6251	uaaugaugauugggauagguu
                                                                        *********************	61:::81	60--80	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1062.miRNA:6252	aaugaugauugggauagguuu
                                                                     *********************	58:::78	57--77	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1062.miRNA:6253	uuuaaugaugauugggauagg
                                        *********************	29:::49	28--48	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1062.miRNA:6254	aauuuuuggauaugaugaaua
                                                                         *********************	62:::82	61--81	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1062.miRNA:6255	augaugauugggauagguuuc
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1062
	uaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucuccgaau
	.((((((((.((.((((((....((((((((((((..((((((((..((.((.((....(((((.(((((((.(((((((((((....(((.(((.(((.(((((((................))))))).)))..))).))).....((((..((((........))))))))........................................))))))))))).))))))).)))))....)).)).))..))))))))..))))))))).)))...)))))).)).))))))))((((.(((((....))))).))))...............((((..........)))).......

###########################################################################################################################

>scaffold1966.288.0	is_MIRNA
	VAL:	4.82	MeanVal:	79.76124	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacuccuaaucua-ccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucgu
            ++++++----+++|+++++++++--++++++++--++-++-++----+++++-+++++++-+++++++++++
            ++++++---|+++-+++++++++--++++++++--++-++-++----+++++-+++++++-+++++++++++
    REV:    cugagguuu-gauagguuaaaaaaauauacugcgcauaauucgaaauauuaccacuaaccguauccaaagca
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1063.miRNA:6256	uuaaugaugauugggauaggu
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1063.miRNA:6257	uaaugaugauugggauagguu
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1063.miRNA:6258	aaugaugauugggauagguuu
                                                         *********************	46:::66	45--65	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1063.miRNA:6259	uuuaaugaugauugggauagg
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1063.miRNA:6260	aauuuuuggauaugaugaaua
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1063.miRNA:6261	augaugauugggauagguuuc
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1063
	gacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucu
	(((..((((((....((((((((((((..((((((((..((.((.((....(((((.(((((((.(((((((((((....(((.(((.(((.(((((((................))))))).)))..))).))).....((((..((((........))))))))........................................))))))))))).))))))).)))))....)).)).))..))))))))..))))))))).)))...)))))).((.((((((((((((.(((((....))))).))))....(((........))))))))))).)).))).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.292.0	is_MIRNA
	VAL:	4.82	MeanVal:	79.76124	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacuccuaaucua-ccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucgu
            ++++++----+++|+++++++++--++++++++--++-++-++----+++++-+++++++-+++++++++++
            ++++++---|+++-+++++++++--++++++++--++-++-++----+++++-+++++++-+++++++++++
    REV:    cugagguuu-gauagguuaaaaaaauauacugcgcauaauucgaaauauuaccacuaaccguauccaaagca
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1064.miRNA:6262	uuaaugaugauugggauaggu
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1064.miRNA:6263	uaaugaugauugggauagguu
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1064.miRNA:6264	aaugaugauugggauagguuu
                                                         *********************	46:::66	45--65	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1064.miRNA:6265	uuuaaugaugauugggauagg
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1064.miRNA:6266	aauuuuuggauaugaugaaua
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1064.miRNA:6267	augaugauugggauagguuuc
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1064
	cgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugaccc
	.((((((....((((((((((((..((((((((..((.((.((....(((((.(((((((.(((((((((((....(((.(((.(((.(((((((................))))))).)))..))).))).....((((..((((........))))))))........................................))))))))))).))))))).)))))....)).)).))..))))))))..))))))))).)))...)))))).((.((((((((((((.(((((....))))).))))....(((........))))))))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.30.0	is_MIRNA
	VAL:	2.83	MeanVal:	54.3683715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuu
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
    REV:    ugcuuuggauaggguuaguaguaauuugguguauaauaaguaguauagguuuuuaaccaucuaauccucagcccaguuuuaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1065.miRNA:6268	caccauuauaauacauaauac
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1065.miRNA:6269	accauuauaauacauaauacg
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1065.miRNA:6270	aaucaccauuauaauacauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1065.miRNA:6271	ucaccauuauaauacauaaua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1065.miRNA:6272	aucaccauuauaauacauaau
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1065.miRNA:6273	uacgcgucauauaaaaaaauu
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1065
	cguuucggucauugaucgaccauaaugauaguucaaccagauuaacuuagccauuuucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuuaaccgacuccaaaccuuucaauuuuuuuauacgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauucc
	....(((((.(((((.........(((((((............((((....(((((((..(((.(((.....((((..((((........))))))))....................(((((((((((...(((((.(((((...((((((.((..((((((((..(((((((((..((((.((((((.....(((((((((((.(((((....))))).)))).((..(((.........)))..))..))))))).....)))))).))))..)))))))))..))))))))..)).))))))...))))).)))))...)))))))))))....))).))).)))))))..))))..............)))))))..................((((..((((........)))))))).......))))))))))....

###########################################################################################################################

>scaffold1966.305.0	is_MIRNA
	VAL:	3.64	MeanVal:	60.32808	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucgu
            +++++++++--++++++++--++-++-++----+++++-+++++++-+++++++++++
            +++++++++--++++++++--++-++-++----+++++-+++++++-+++++++++++
    REV:    gguuaaaaaaauauacugcgcauaauucgaaauauuaccacuaaccguauccaaagca
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1066.miRNA:6274	uuaaugaugauugggauaggu
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1066.miRNA:6275	aaugaugauugggauagguuu
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1066.miRNA:6276	uaaugaugauugggauagguu
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1066.miRNA:6277	uuuaaugaugauugggauagg
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1066.miRNA:6278	aauuuuuggauaugaugaaua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1066.miRNA:6279	augaugauugggauagguuuc
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1066
	accaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucuccgaauc
	.(((((((((..((((((((..((.((.((....(((((.(((((((.(((((((((((....(((.(((.(((.(((((((................))))))).)))..))).))).....((((..((((........))))))))........................................))))))))))).))))))).)))))....)).)).))..))))))))..)))))))))...((((((((..(((.((((((((((((.(((((....))))).))))....(((........)))))))))))..))).)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.33.0	is_MIRNA
	VAL:	2.83	MeanVal:	54.3683715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuu
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
    REV:    ugcuuuggauaggguuaguaguaauuugguguauaauaaguaguauagguuuuuaaccaucuaauccucagcccaguuuuaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1067.miRNA:6280	caccauuauaauacauaauac
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1067.miRNA:6281	accauuauaauacauaauacg
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1067.miRNA:6282	aaucaccauuauaauacauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1067.miRNA:6283	ucaccauuauaauacauaaua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1067.miRNA:6284	aucaccauuauaauacauaau
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1067.miRNA:6285	uacgcgucauauaaaaaaauu
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1067
	uucggucauugaucgaccauaaugauaguucaaccagauuaacuuagccauuuucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuuaaccgacuccaaaccuuucaauuuuuuuauacgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgau
	.(((((.(((((.........(((((((............((((....(((((((..(((.(((.....((((..((((........))))))))....................(((((((((((...(((((.(((((...((((((.((..((((((((..(((((((((..((((.((((((.....(((((((((((.(((((....))))).)))).((..(((.........)))..))..))))))).....)))))).))))..)))))))))..))))))))..)).))))))...))))).)))))...)))))))))))....))).))).)))))))..))))..............)))))))..................((((..((((........)))))))).......)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.42.0	is_MIRNA
	VAL:	2.83	MeanVal:	54.3683715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuu
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
    REV:    ugcuuuggauaggguuaguaguaauuugguguauaauaaguaguauagguuuuuaaccaucuaauccucagcccaguuuuaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1068.miRNA:6286	caccauuauaauacauaauac
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1068.miRNA:6287	accauuauaauacauaauacg
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1068.miRNA:6288	aaucaccauuauaauacauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1068.miRNA:6289	ucaccauuauaauacauaaua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1068.miRNA:6290	aucaccauuauaauacauaau
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1068.miRNA:6291	uacgcgucauauaaaaaaauu
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1068
	ugaucgaccauaaugauaguucaaccagauuaacuuagccauuuucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuuaaccgacuccaaaccuuucaauuuuuuuauacgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuc
	.(((((......(((((((............((((....(((((((..(((.(((.....((((..((((........))))))))....................(((((((((((...(((((.(((((...((((((.((..((((((((..(((((((((..((((.((((((.....(((((((((((.(((((....))))).)))).((..(((.........)))..))..))))))).....)))))).))))..)))))))))..))))))))..)).))))))...))))).)))))...)))))))))))....))).))).)))))))..))))..............)))))))..................((((..((((........))))))))..............))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.5.0	is_MIRNA
	VAL:	2.83	MeanVal:	54.3683715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuu
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
    REV:    ugcuuuggauaggguuaguaguaauuugguguauaauaaguaguauagguuuuuaaccaucuaauccucagcccaguuuuaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1069.miRNA:6292	caccauuauaauacauaauac
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1069.miRNA:6293	accauuauaauacauaauacg
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1069.miRNA:6294	aaucaccauuauaauacauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1069.miRNA:6295	ucaccauuauaauacauaaua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1069.miRNA:6296	aucaccauuauaauacauaau
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1069.miRNA:6297	uacgcgucauauaaaaaaauu
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1069
	augugauuuaaugaauauugggauacguuucggucauugaucgaccauaaugauaguucaaccagauuaacuuagccauuuucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuuaaccgacuccaaaccuuucaauuuuuuuauacgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacucca
	.(((((.(((.(((((((...((((.((((((((..((((((........(((....)))....))))))......(((((((..(((.(((.....((((..((((........))))))))....................(((((((((((...(((((.(((((...((((((.((..((((((((..(((((((((..((((.((((((.....(((((((((((.(((((....))))).)))).((..(((.........)))..))..))))))).....)))))).))))..)))))))))..))))))))..)).))))))...))))).)))))...)))))))))))....))).))).))))))).........)))))...))).))))))))))).))).)))))...((((..((((........)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.5.1	is_MIRNA
	VAL:	2.83	MeanVal:	54.3683715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuu
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
    REV:    ugcuuuggauaggguuaguaguaauuugguguauaauaaguaguauagguuuuuaaccaucuaauccucagcccaguuuuaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1070.miRNA:6298	caccauuauaauacauaauac
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1070.miRNA:6299	accauuauaauacauaauacg
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1070.miRNA:6300	aaucaccauuauaauacauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1070.miRNA:6301	ucaccauuauaauacauaaua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1070.miRNA:6302	aucaccauuauaauacauaau
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1070.miRNA:6303	uacgcgucauauaaaaaaauu
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1070
	augugauuuaaugaauauugggauacguuucggucauugaucgaccauaaugauaguucaaccagauuaacuuagccauuuucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuuaaccgacuccaaaccuuucaauuuuuuuauacgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacucca
	.(((((.(((.(((((((...((((.((((((((..((((..........(((....)))................(((((((..(((.(((.....((((..((((........))))))))....................(((((((((((...(((((.(((((...((((((.((..((((((((..(((((((((..((((.((((((.....(((((((((((.(((((....))))).)))).((..(((.........)))..))..))))))).....)))))).))))..)))))))))..))))))))..)).))))))...))))).)))))...)))))))))))....))).))).))))))).....)))))))))...))).))))))))))).))).)))))...((((..((((........)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.53.0	is_MIRNA
	VAL:	2.83	MeanVal:	54.3683715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuu
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
    REV:    ugcuuuggauaggguuaguaguaauuugguguauaauaaguaguauagguuuuuaaccaucuaauccucagcccaguuuuaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1071.miRNA:6304	caccauuauaauacauaauac
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1071.miRNA:6305	accauuauaauacauaauacg
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1071.miRNA:6306	aaucaccauuauaauacauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1071.miRNA:6307	ucaccauuauaauacauaaua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1071.miRNA:6308	aucaccauuauaauacauaau
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1071.miRNA:6309	uacgcgucauauaaaaaaauu
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1071
	aaugauaguucaaccagauuaacuuagccauuuucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuuaaccgacuccaaaccuuucaauuuuuuuauacgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacucca
	.(((((((............((((....(((((((..(((.(((.....((((..((((........))))))))....................(((((((((((...(((((.(((((...((((((.((..((((((((..(((((((((..((((.((((((.....(((((((((((.(((((....))))).)))).((..(((.........)))..))..))))))).....)))))).))))..)))))))))..))))))))..)).))))))...))))).)))))...)))))))))))....))).))).)))))))..))))..............)))))))..................((((..((((........)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1966.83.0	is_MIRNA
	VAL:	2.83	MeanVal:	54.3683715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuu
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
            +++++++++++---+++++-+++++---++++++-++--++++++++--+++++++++--++++-++++++-----+++++++
    REV:    ugcuuuggauaggguuaguaguaauuugguguauaauaaguaguauagguuuuuaaccaucuaauccucagcccaguuuuaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1072.miRNA:6310	caccauuauaauacauaauac
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1072.miRNA:6311	accauuauaauacauaauacg
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1072.miRNA:6312	aaucaccauuauaauacauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1072.miRNA:6313	ucaccauuauaauacauaaua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1072.miRNA:6314	aucaccauuauaauacauaau
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1072.miRNA:6315	uacgcgucauauaaaaaaauu
>>scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1072
	uuuucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuuaaccgacuccaaaccuuucaauuuuuuuauacgaaaccuaugcgaaucaccauuauaauacauaauacgcgucauauaaaaaaauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaac
	.((((...((((..((((.((((..((((........))))))))....................(((((((((((...(((((.(((((...((((((.((..((((((((..(((((((((..((((.((((((.....(((((((((((.(((((....))))).)))).((..(((.........)))..))..))))))).....)))))).))))..)))))))))..))))))))..)).))))))...))))).)))))...)))))))))))..))))......(((.(((((((................))))))).)))...)))).......((((..((((........))))))))..........................................)))).

###########################################################################################################################

>scaffold1983.12302.0	is_MIRNA
	VAL:	2.97	MeanVal:	8.386398	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucacggccgugacagguuauauguaauagaguag
            ++++++++++++---++----+++-+++-+++++
            ++++++++++++-||++----+++|+++-+++++
    REV:    agugcugguacua--cgcauaaca-uaugucguc
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1073.miRNA:6316	ugacagguuauauguaauaga
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1073.miRNA:6317	cgugacagguuauauguaaua
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1073.miRNA:6318	gacagguuauauguaauagag
>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1073
	acgcaucauggucgugacauguugggagucacggccgugacggguuuccaaacucccaguagcgcgcugauuuuaauugaaacagugaguuuugauaauauucaucacggccgugacagguuauauguaauagaguaggagggaggcugcuguauacaauacgcaucauggucgugacauguugggagucacggccgug
	......((((((((((((...(((((((((((....)))))....))))))..((((((.(((.(((((.((((....))))))))).))).............((((((((((((...((....(((.(((.(((((........))))).))))))....)).))))))))))))....))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1983.12302.1	is_MIRNA
	VAL:	2.89	MeanVal:	10.5608305	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucacggccgugacaggu-uauauguaauagaguag
            ++++++++++++---++|+++-+++-+++-+++++
            ++++++++++++-||++-+++|+++|+++-+++++
    REV:    agugcugguacua--cgcaua-aca-uaugucguc
                    *********************	9:::29	9--28	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1074.miRNA:6319	gugacaggu-uauauguaaua
                       *********************	12:::32	12--31	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1074.miRNA:6320	acaggu-uauauguaauagag
                      *********************	11:::31	11--30	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1074.miRNA:6321	gacaggu-uauauguaauaga
                     *********************	10:::30	10--29	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1074.miRNA:6322	ugacaggu-uauauguaauag
                   *********************	8:::28	8--27	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1074.miRNA:6323	cgugacaggu-uauauguaau
>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1074
	acgcaucauggucgugacauguugggagucacggccgugacggguuuccaaacucccaguagcgcgcugauuuuaauugaaacagugaguuuugauaauauucaucacggccgugacagguuauauguaauagaguaggagggaggcugcuguauacaauacgcaucauggucgugacauguugggagucacggccgug
	......((((((((((((...(((((((((((....)))))....))))))..((((((.(((.(((((.((((....))))))))).))).............((((((((((((...(((((.(((.(((.(((((........))))).))))))))).)).))))))))))))....))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1983.12307.0	is_MIRNA
	VAL:	2.89	MeanVal:	10.5608305	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucacggccgugacaggu-uauauguaauagaguag
            ++++++++++++---++|+++-+++-+++-+++++
            ++++++++++++-||++-+++|+++|+++-+++++
    REV:    agugcugguacua--cgcaua-aca-uaugucguc
                    *********************	9:::29	9--28	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1075.miRNA:6324	gugacaggu-uauauguaaua
                       *********************	12:::32	12--31	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1075.miRNA:6325	acaggu-uauauguaauagag
                      *********************	11:::31	11--30	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1075.miRNA:6326	gacaggu-uauauguaauaga
                     *********************	10:::30	10--29	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1075.miRNA:6327	ugacaggu-uauauguaauag
                   *********************	8:::28	8--27	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1075.miRNA:6328	cgugacaggu-uauauguaau
>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1075
	ucauggucgugacauguugggagucacggccgugacggguuuccaaacucccaguagcgcgcugauuuuaauugaaacagugaguuuugauaauauucaucacggccgugacagguuauauguaauagaguaggagggaggcugcuguauacaauacgcaucauggucgugacauguugggagucacggccgug
	.((((((((((((...(((((((((((....)))))....))))))..((((((.(((.(((((.((((....))))))))).))).............((((((((((((...(((((.(((.(((.(((((........))))).))))))))).)).))))))))))))....))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1983.12307.1	is_MIRNA
	VAL:	2.97	MeanVal:	8.386398	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucacggccgugacagguuauauguaauagaguag
            ++++++++++++---++----+++-+++-+++++
            ++++++++++++-||++----+++|+++-+++++
    REV:    agugcugguacua--cgcauaaca-uaugucguc
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1076.miRNA:6329	ugacagguuauauguaauaga
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1076.miRNA:6330	cgugacagguuauauguaaua
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1076.miRNA:6331	gacagguuauauguaauagag
>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1076
	ucauggucgugacauguugggagucacggccgugacggguuuccaaacucccaguagcgcgcugauuuuaauugaaacagugaguuuugauaauauucaucacggccgugacagguuauauguaauagaguaggagggaggcugcuguauacaauacgcaucauggucgugacauguugggagucacggccgug
	.((((((((((((...(((((((((((....)))))....))))))..((((((.(((.(((((.((((....))))))))).))).............((((((((((((...((....(((.(((.(((((........))))).))))))....)).))))))))))))....))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1983.12311.0	is_MIRNA
	VAL:	2.97	MeanVal:	8.386398	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucacggccgugacagguuauauguaauagaguag
            ++++++++++++---++----+++-+++-+++++
            ++++++++++++-||++----+++|+++-+++++
    REV:    agugcugguacua--cgcauaaca-uaugucguc
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1077.miRNA:6332	ugacagguuauauguaauaga
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1077.miRNA:6333	cgugacagguuauauguaaua
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1077.miRNA:6334	gacagguuauauguaauagag
>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1077
	ggucgugacauguugggagucacggccgugacggguuuccaaacucccaguagcgcgcugauuuuaauugaaacagugaguuuugauaauauucaucacggccgugacagguuauauguaauagaguaggagggaggcugcuguauacaauacgcaucauggucgugacauguugggagucacggccg
	(((((((((...(((((((((((....)))))....))))))..((((((.(((.(((((.((((....))))))))).))).............((((((((((((...((....(((.(((.(((((........))))).))))))....)).))))))))))))....))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1983.12311.1	is_MIRNA
	VAL:	2.89	MeanVal:	10.5608305	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucacggccgugacaggu-uauauguaauagaguag
            ++++++++++++---++|+++-+++-+++-+++++
            ++++++++++++-||++-+++|+++|+++-+++++
    REV:    agugcugguacua--cgcaua-aca-uaugucguc
                    *********************	9:::29	9--28	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1078.miRNA:6335	gugacaggu-uauauguaaua
                       *********************	12:::32	12--31	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1078.miRNA:6336	acaggu-uauauguaauagag
                      *********************	11:::31	11--30	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1078.miRNA:6337	gacaggu-uauauguaauaga
                     *********************	10:::30	10--29	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1078.miRNA:6338	ugacaggu-uauauguaauag
                   *********************	8:::28	8--27	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1078.miRNA:6339	cgugacaggu-uauauguaau
>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1078
	ggucgugacauguugggagucacggccgugacggguuuccaaacucccaguagcgcgcugauuuuaauugaaacagugaguuuugauaauauucaucacggccgugacagguuauauguaauagaguaggagggaggcugcuguauacaauacgcaucauggucgugacauguugggagucacggccg
	(((((((((...(((((((((((....)))))....))))))..((((((.(((.(((((.((((....))))))))).))).............((((((((((((...(((((.(((.(((.(((((........))))).))))))))).)).))))))))))))....))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold1983.12317.1	is_MIRNA
	VAL:	2.89	MeanVal:	10.5608305	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucacggccgugacaggu-uauauguaauagaguag
            ++++++++++++---++|+++-+++-+++-+++++
            ++++++++++++-||++-+++|+++|+++-+++++
    REV:    agugcugguacua--cgcaua-aca-uaugucguc
                    *********************	9:::29	9--28	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1079.miRNA:6340	gugacaggu-uauauguaaua
                       *********************	12:::32	12--31	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1079.miRNA:6341	acaggu-uauauguaauagag
                      *********************	11:::31	11--30	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1079.miRNA:6342	gacaggu-uauauguaauaga
                     *********************	10:::30	10--29	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1079.miRNA:6343	ugacaggu-uauauguaauag
                   *********************	8:::28	8--27	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1079.miRNA:6344	cgugacaggu-uauauguaau
>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1079
	gacauguugggagucacggccgugacggguuuccaaacucccaguagcgcgcugauuuuaauugaaacagugaguuuugauaauauucaucacggccgugacagguuauauguaauagaguaggagggaggcugcuguauacaauacgcaucauggucgugacauguugggagucacggccgug
	..............((((((((((..((....))..((((((((.(((.(((((.((((....))))))))).))).............((((((((((((...(((((.(((.(((.(((((........))))).))))))))).)).))))))))))))....))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1983.12317.2	is_MIRNA
	VAL:	2.97	MeanVal:	8.386398	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucacggccgugacagguuauauguaauagaguag
            ++++++++++++---++----+++-+++-+++++
            ++++++++++++-||++----+++|+++-+++++
    REV:    agugcugguacua--cgcauaaca-uaugucguc
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1080.miRNA:6345	ugacagguuauauguaauaga
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1080.miRNA:6346	cgugacagguuauauguaaua
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1080.miRNA:6347	gacagguuauauguaauagag
>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1080
	gacauguugggagucacggccgugacggguuuccaaacucccaguagcgcgcugauuuuaauugaaacagugaguuuugauaauauucaucacggccgugacagguuauauguaauagaguaggagggaggcugcuguauacaauacgcaucauggucgugacauguugggagucacggccgug
	..............((((((((((..((....))..((((((((.(((.(((((.((((....))))))))).))).............((((((((((((...((....(((.(((.(((((........))))).))))))....)).))))))))))))....))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1983.12330.0	is_MIRNA
	VAL:	2.89	MeanVal:	10.5608305	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucacggccgugacaggu-uauauguaauagaguag
            ++++++++++++---++|+++-+++-+++-+++++
            ++++++++++++-||++-+++|+++|+++-+++++
    REV:    agugcugguacua--cgcaua-aca-uaugucguc
                    *********************	9:::29	9--28	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1081.miRNA:6348	gugacaggu-uauauguaaua
                       *********************	12:::32	12--31	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1081.miRNA:6349	acaggu-uauauguaauagag
                      *********************	11:::31	11--30	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1081.miRNA:6350	gacaggu-uauauguaauaga
                     *********************	10:::30	10--29	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1081.miRNA:6351	ugacaggu-uauauguaauag
                   *********************	8:::28	8--27	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1081.miRNA:6352	cgugacaggu-uauauguaau
>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1081
	ucacggccgugacggguuuccaaacucccaguagcgcgcugauuuuaauugaaacagugaguuuugauaauauucaucacggccgugacagguuauauguaauagaguaggagggaggcugcuguauacaauacgcaucauggucgugacauguugggagucacggccgug
	.((((((((((..((....))..((((((((.(((.(((((.((((....))))))))).))).............((((((((((((...(((((.(((.(((.(((((........))))).))))))))).)).))))))))))))....))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1983.12330.1	is_MIRNA
	VAL:	2.97	MeanVal:	8.386398	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucacggccgugacagguuauauguaauagaguag
            ++++++++++++---++----+++-+++-+++++
            ++++++++++++-||++----+++|+++-+++++
    REV:    agugcugguacua--cgcauaaca-uaugucguc
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1082.miRNA:6353	ugacagguuauauguaauaga
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1082.miRNA:6354	cgugacagguuauauguaaua
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1082.miRNA:6355	gacagguuauauguaauagag
>>scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1082
	ucacggccgugacggguuuccaaacucccaguagcgcgcugauuuuaauugaaacagugaguuuugauaauauucaucacggccgugacagguuauauguaauagaguaggagggaggcugcuguauacaauacgcaucauggucgugacauguugggagucacggccgug
	.((((((((((..((....))..((((((((.(((.(((((.((((....))))))))).))).............((((((((((((...((....(((.(((.(((((........))))).))))))....)).))))))))))))....))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold1988.666.0	is_MIRNA
	VAL:	40.26	MeanVal:	111.570475555556	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuguaaucgacaagaaucccuuugucgcu
            +++++-----+++++-++++++++---+++
            +++++-----+++++-++++++++---+++
    REV:    gaacagcugauguucguagggaggauccgg
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold1988.Lu0910.pre-miRNA:1083.miRNA:6356	uuguaaucgacaagaaucccu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold1988.Lu0910.pre-miRNA:1083.miRNA:6357	uguaaucgacaagaaucccuu
>>scaffold1988.Lu0910.pre-miRNA:1083
	gcuuguaaucgacaagaaucccuuugucgcuuguugaauggccuaggagggaugcuuguagucgacaaga
	.(((((.....(((((.((((((((...(((........)))...)))))))).))))).....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2010.422.0	is_MIRNA
	VAL:	1.21	MeanVal:	5.128485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guauaaa--auaca-aagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccac
            ++++++-||++++-|++-++++++++++++++++---------++++----+++++++--+++++
            ++++++---++++--++-++++++++++++++++-------||++++-|||+++++++-|+++++
    REV:    cauauuguguguggguuguagguggaacaugucaaauagaa--ucaug---ccacguga-aggug
                                *********************	21:::41	18--38	>>scaffold2010.Lu0910.pre-miRNA:1084.miRNA:6358	ccauuuuguauaguggaaugc
                           *********************	16:::36	13--33	>>scaffold2010.Lu0910.pre-miRNA:1084.miRNA:6359	aagguccauuuuguauagugg
                       *********************	12:::32	10--29	>>scaffold2010.Lu0910.pre-miRNA:1084.miRNA:6360	aca-aagguccauuuuguaua
                     *********************	10:::30	8--27	>>scaffold2010.Lu0910.pre-miRNA:1084.miRNA:6361	auaca-aagguccauuuugua
                         *********************	14:::34	12--31	>>scaffold2010.Lu0910.pre-miRNA:1084.miRNA:6362	a-aagguccauuuuguauagu
              *********************	3:::23	3--20	>>scaffold2010.Lu0910.pre-miRNA:1084.miRNA:6363	auaaa--auaca-aaggucca
>>scaffold2010.Lu0910.pre-miRNA:1084
	guauaaaauacaaagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccacgguguaugguggaagugcaucguaccaaggucaauuaugcagaaugcaugauggauaugcacgauaccauacugcauggugcauggugaaugguggagguagaucauucuaacgugcaaggugcauaguggaagugcaccguacuaagauaaacuguacaagguggauguuggguguguguuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcaaauaccaauguagacggugcauauuguugaauaaagguaauuugcaaua
	((((((.((((.((.((((((((((((((((.........((((....(((((((..(((((...((((((((...((((((.........(((.(((((((.....))))))).)))))))))..)))))))).((((..((((((..(((((((........)))))))...))))))..))))...))))).))))))).)))).......)))))))))))))))).))..))))...)))))).......(((((....)))))..((((((((((((..(((.((((((....))))))..)))..)))).)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2028.262.0	is_MIRNA
	VAL:	31.62	MeanVal:	512.591018666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuu-acauaagaaacuaugccagaguau---ggagaauuuaauugucuc-aaauggacuugaagauca---ug-uauaucuuagaaauuauuuaguaa
            ++++-|++++++++++---+++--++++++|||+++++---+++-++----|++++++--+++++++---|||++|++++--++++---------+++++
            ++++--++++++++++-||+++-|++++++---+++++--|+++-++-----++++++-|+++++++------++-++++-|++++---------+++++
    REV:    aagauuuguauucuuua--acga-uuuauaaaaucucuac-auucacuaaucuuuacca-aauuucuuacuuaacgauauu-aaucacuacacuuucauu
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2028.Lu0910.pre-miRNA:1085.miRNA:6364	cuu-acauaagaaacuaugcc
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2028.Lu0910.pre-miRNA:1085.miRNA:6365	uu-acauaagaaacuaugcca
                    *********************	9:::29	8--28	>>scaffold2028.Lu0910.pre-miRNA:1085.miRNA:6366	auaagaaacuaugccagagua
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2028.Lu0910.pre-miRNA:1085.miRNA:6367	ucuu-acauaagaaacuaugc
                     *********************	10:::30	9--29	>>scaffold2028.Lu0910.pre-miRNA:1085.miRNA:6368	uaagaaacuaugccagaguau
                                               *********************	36:::56	32--51	>>scaffold2028.Lu0910.pre-miRNA:1085.miRNA:6369	agaauuuaauugucuc-aaau
>>scaffold2028.Lu0910.pre-miRNA:1085
	cgugauuguuauuuaugcuguaagaaacacaaaagcaaaaaucaaaauugguuacuagcaaucccaagguucuuacauaagaaacuaugccagaguauggagaauuuaauugucucaaauggacuugaagaucauguauaucuuagaaauuauuuaguaauuuuuuacuuucacaucacuaauuauagcaauucauucuuuaaaccauuucuaaucacuuacaucucuaaaauauuuagcaauuucuuauguuuagaaaaaaaguuccaauaugccuauguaucuugguuaauauaaaguuuucucauaggaaauuggaucauauucuauguggucuugcuaaugaauuuuuaacuaacaaucacu
	.((((((((((....((((..............))))......((((((.((...((((((..(((...((((.((((((((((...(((..(((((((((((...(((.((....((((((..(((((((...((((((..((((.........(((((....))))).........)))).)))).))......))))))).)))))).....)).)))..)))))...)))))).))).))))))))))..)))).......((((((...((((((...(((..........)))......))))))..))))))............)))..)))))))).))))))....)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2028.262.1	is_MIRNA
	VAL:	31.62	MeanVal:	512.591018666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuu-acauaagaaacuaugccagaguau---ggagaauuuaauugucuc-aaauggacuugaagauca---ug-uauaucuuagaaauuauuuaguaa
            ++++-|++++++++++---+++--++++++|||+++++---+++-++----|++++++--+++++++---|||++|++++--++++---------+++++
            ++++--++++++++++-||+++-|++++++---+++++--|+++-++-----++++++-|+++++++------++-++++-|++++---------+++++
    REV:    aagauuuguauucuuua--acga-uuuauaaaaucucuac-auucacuaaucuuuacca-aauuucuuacuuaacgauauu-aaucacuacacuuucauu
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2028.Lu0910.pre-miRNA:1086.miRNA:6370	cuu-acauaagaaacuaugcc
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2028.Lu0910.pre-miRNA:1086.miRNA:6371	uu-acauaagaaacuaugcca
                    *********************	9:::29	8--28	>>scaffold2028.Lu0910.pre-miRNA:1086.miRNA:6372	auaagaaacuaugccagagua
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2028.Lu0910.pre-miRNA:1086.miRNA:6373	ucuu-acauaagaaacuaugc
                     *********************	10:::30	9--29	>>scaffold2028.Lu0910.pre-miRNA:1086.miRNA:6374	uaagaaacuaugccagaguau
                                               *********************	36:::56	32--51	>>scaffold2028.Lu0910.pre-miRNA:1086.miRNA:6375	agaauuuaauugucuc-aaau
>>scaffold2028.Lu0910.pre-miRNA:1086
	cgugauuguuauuuaugcuguaagaaacacaaaagcaaaaaucaaaauugguuacuagcaaucccaagguucuuacauaagaaacuaugccagaguauggagaauuuaauugucucaaauggacuugaagaucauguauaucuuagaaauuauuuaguaauuuuuuacuuucacaucacuaauuauagcaauucauucuuuaaaccauuucuaaucacuuacaucucuaaaauauuuagcaauuucuuauguuuagaaaaaaaguuccaauaugccuauguaucuugguuaauauaaaguuuucucauaggaaauuggaucauauucuauguggucuugcuaaugaauuuuuaacuaacaaucacu
	.((((((((((....((((..............))))......((((((.((...((((((..(((...((((.((((((((((...(((..(((((((((((...(((.((....((((((..(((((((...((((((..((((.........(((((....))))).........)))).)))).))......))))))).)))))).....)).)))..)))))...)))))).))).))))))))))..)))).......((((((...((((((...(((.((....)).)))......))))))..))))))............)))..)))))))).))))))....)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2096.1	is_MIRNA
	VAL:	95.40	MeanVal:	1276.11661033333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucaaauaagcugauauuugacaugcauguu-ggagauggcuaaaaaaucaaguuucauuauuguaccucuau
            ++++++-----++++-+++++-++-+++++++|+++-+++++++++-------+++++++++-+++----++++
            ++++++----|++++-+++++-++-+++++++-+++|+++++++++-------+++++++++|+++----++++
    REV:    aaaguugaca-gauucuaaaccguucguacaagucu-uacugauuuauaacuauaaaguggu-gcaauucggua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2096.Lu0910.pre-miRNA:1087.miRNA:6376	cugauauuugacaugcauguu
                        *********************	13:::33	13--32	>>scaffold2096.Lu0910.pre-miRNA:1087.miRNA:6377	ugauauuugacaugcauguu-
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2096.Lu0910.pre-miRNA:1087.miRNA:6378	aaauaagcugauauuugacau
                           *********************	16:::36	16--35	>>scaffold2096.Lu0910.pre-miRNA:1087.miRNA:6379	uauuugacaugcauguu-gga
                          *********************	15:::35	15--34	>>scaffold2096.Lu0910.pre-miRNA:1087.miRNA:6380	auauuugacaugcauguu-gg
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2096.Lu0910.pre-miRNA:1087.miRNA:6381	uucaaauaagcugauauuuga
>>scaffold2096.Lu0910.pre-miRNA:1087
	uugccaaauauuagacaauugaaaauuaacuuuucaugucacaauguucaauuucaaaagucuuaacuuaugaaaaugaguccuuuggacaugaaaauuucaaaauuucaaauaagcugauauuugacaugcauguuggagauggcuaaaaaaucaaguuucauuauuguaccucuauaaauaaucguaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauucgacaaaauguuuuuuaacuauauuugacuauuauuugaauggcuuaacguggugaaauaucaauauuuagucauucugaacaugcuugccaaaucuuagacaguugaaaauuaaauuuucaugucacaauguucaauuuccaaa
	......((((((.((((..((((((((...((((((((((.(((..((((.(((((.((((....)))).))))).))))....)))))))))))))........((((((.....((((.(((((.((.((((((((((.(((((((((.......(((((((((.(((....((((........(((..(((......)))...))).....(((.(((((((.(((((.(((((((((...(((((..((((.((......))...)))).)))))..))))))))).))))).))))))).))).))))....)))))))))))).......)))))))))))).))))))).)).))))).))))....))))))....))))))))))))..))))))...........

###########################################################################################################################

>scaffold2137.2529.1	is_MIRNA
	VAL:	2.37	MeanVal:	10.6425366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuucuugcacgucucuaacaugaaaugguagguuuuuua-ac
            +++++-+++++-+++++--++++++++----+++++++--|++
            +++++|+++++-+++++--++++++++-|||+++++++---++
    REV:    ggaag-acgugaagaggacguguuuugg---ucaaaaaugaug
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1088.miRNA:6382	uugcacgucucuaacaugaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1088.miRNA:6383	ugcacgucucuaacaugaaau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1088.miRNA:6384	cuucuugcacgucucuaacau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1088.miRNA:6385	cuugcacgucucuaacaugaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1088.miRNA:6386	ucuugcacgucucuaacauga
>>scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1088
	auuccuuagcucgggucuucuugcacgucucuaacaugaaaugguagguuuuuuaacaguauguaguaaaaacugguuuugugcaggagaagugcagaaggacagggcugcugaacuguugggacugcuuccgugcggguuccgaccucagcauucgagcaaacucgggaacgaguuucgguuguucaccaacuauaacccugggacgagauuaggagg
	.(((((...((((..(((((.(((((.(((((..((((((((....(((((((..((.....))...))))))).))))))))..))))).)))))))))).(((((.((((((...(((((((((((......)))).))))))).))))))...(((((((((((....)))))).....)))))...........)))))...))))...))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2137.2537.1	is_MIRNA
	VAL:	2.37	MeanVal:	10.6425366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuucuugcacgucucuaacaugaaaugguagguuuuuua-ac
            +++++-+++++-+++++--++++++++----+++++++--|++
            +++++|+++++-+++++--++++++++-|||+++++++---++
    REV:    ggaag-acgugaagaggacguguuuugg---ucaaaaaugaug
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1089.miRNA:6387	uugcacgucucuaacaugaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1089.miRNA:6388	ugcacgucucuaacaugaaau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1089.miRNA:6389	cuucuugcacgucucuaacau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1089.miRNA:6390	cuugcacgucucuaacaugaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1089.miRNA:6391	ucuugcacgucucuaacauga
>>scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1089
	gcucgggucuucuugcacgucucuaacaugaaaugguagguuuuuuaacaguauguaguaaaaacugguuuugugcaggagaagugcagaaggacagggcugcugaacuguugggacugcuuccgugcggguuccgaccucagcauucgagcaaacucgggaacgaguuucgguuguucaccaacuauaacccugggacgaga
	.((((..(((((.(((((.(((((..((((((((....(((((((..((.....))...))))))).))))))))..))))).)))))))))).(((((.((((((...(((((((((((......)))).))))))).))))))...(((((((((((....)))))).....)))))...........)))))...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2151.785.0	is_MIRNA
	VAL:	1.41	MeanVal:	4.384215	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaaagcccucaugu-----gauuu------ugaguuuucugcu
            ++++-++++++++++|||||+++++||||||+++++----++++
            ++++-++++++++++-----+++++------+++++----++++
    REV:    uauugugggaguacaaaauacuaaauaauuuacucauuuuacgg
                                 *********************	22:::42	17--31	>>scaffold2151.Lu0910.pre-miRNA:1090.miRNA:6392	auuu------ugaguuuucug
                                *********************	21:::41	16--30	>>scaffold2151.Lu0910.pre-miRNA:1090.miRNA:6393	gauuu------ugaguuuucu
                                  *********************	23:::43	18--32	>>scaffold2151.Lu0910.pre-miRNA:1090.miRNA:6394	uuu------ugaguuuucugc
>>scaffold2151.Lu0910.pre-miRNA:1090
	aucgaauuauuaaaugggcauaacuuuuaaaguaaacuaauucagccuacauguuauuaaagaccguaaagcccucaugugauuuugaguuuucugcuacuuuaagggcauuuuacucauuuaauaaaucauaaaacaugaggguguuauaugaauuaaacuuggacaguuggaaauugugcucuccaaacuugguuucaauucgaa
	.(((((((.......((((((((.((((((.((....(((((((........(((......))).((((.((((((((((((((((((((....((((........))))....)))))......))))).....)))))))))).)))).))))))).......))..)))))).)))))))).(((....)))....))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2151.849.0	is_MIRNA
	VAL:	1.41	MeanVal:	4.384215	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaaagcccucaugu-----gauuu------ugaguuuucugcu
            ++++-++++++++++|||||+++++||||||+++++----++++
            ++++-++++++++++-----+++++------+++++----++++
    REV:    uauugugggaguacaaaauacuaaauaauuuacucauuuuacgg
                                 *********************	22:::42	17--31	>>scaffold2151.Lu0910.pre-miRNA:1091.miRNA:6395	auuu------ugaguuuucug
                                *********************	21:::41	16--30	>>scaffold2151.Lu0910.pre-miRNA:1091.miRNA:6396	gauuu------ugaguuuucu
                                  *********************	23:::43	18--32	>>scaffold2151.Lu0910.pre-miRNA:1091.miRNA:6397	uuu------ugaguuuucugc
>>scaffold2151.Lu0910.pre-miRNA:1091
	cguaaagcccucaugugauuuugaguuuucugcuacuuuaagggcauuuuacucauuuaauaaaucauaaaacaugaggguguuauaugaauuaaacuuggacaguuggaaauugugcucuccaaacuugguuucaauucgaaauggauugg
	.((((.((((((((((((((((((((....((((........))))....)))))......))))).....)))))))))).))))..(((((((..(((((.(((..........))).)))))..)))))))((((((.....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2153.498.0	is_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	9.156893	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguucgaugguuaaacagucgauuaug--ucgguuaugcagguu
            ++++++-++++++++---+++++++---||+++-----+++++++
            ++++++-++++++++---+++++++-----+++|||||+++++++
    REV:    ucuaggaugccaauuaaguaguuaaaaauuggc-----ugucuaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1092.miRNA:6398	augguuaaacagucgauuaug
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1092.miRNA:6399	gaugguuaaacagucgauuau
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1092.miRNA:6400	cgaugguuaaacagucgauua
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1092.miRNA:6401	ucgaugguuaaacagucgauu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1092.miRNA:6402	uucgaugguuaaacagucgau
                     *********************	10:::30	10--28	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1092.miRNA:6403	gguuaaacagucgauuaug--
>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1092
	ucggucagaguagguucgaugguuaaacagucgauuaugucgguuaugcagguuaaucaaaaaaucugucgguuaaaaauugaugaauuaaccguaggaucucaaaaauggguguauuuuagcagaaauacacaauugaaccguaggaucuaagaaauggguguauuuuaguagaaauacacaauuuauuuugugagauuu
	.(((((((...((((((.((((((((...(((((((...(((.....(((((((........)))))))))).....)))))))...)))))))).)))))).........(((((((((....)))))))))..)))).)))..((((((..((((((.(((((((((....)))))))))....))))))...))))))

###########################################################################################################################

>scaffold2153.515.0	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	14.8194986666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaucuca-aaaaugg---guguauuuuagcagaaauacaca-auugaaccguag
            ++++++++|++++++-|||+++++++++-++-+++++++++-|+++------+++
            ++++++++-++++++----+++++++++-++-+++++++++--+++---|||+++
    REV:    uuuagaguguuuuauuuaacacauaaagaugauuuuauguggguaaaga---auc
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1093.miRNA:6404	guguauuuuagcagaaauaca
                                *********************	21:::41	17--37	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1093.miRNA:6405	uguauuuuagcagaaauacac
                                 *********************	22:::42	18--38	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1093.miRNA:6406	guauuuuagcagaaauacaca
                              *********************	19:::39	16--35	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1093.miRNA:6407	-guguauuuuagcagaaauac
                                   *********************	24:::44	20--39	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1093.miRNA:6408	auuuuagcagaaauacaca-a
>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1093
	gaugguuaaacagucgauuaugucgguuaugcagguuaaucaaaaaaucugucgguuaaaaauugaugaauuaaccguaggaucucaaaaauggguguauuuuagcagaaauacacaauugaaccguaggaucuaagaaauggguguauuuuaguagaaauacacaauuuauuuugugagauuu
	.((((((((...(((((((...(((.....(((((((........)))))))))).....)))))))...)))))))).((((((((((((((.(((((((((.((.(((((((((.(((......(((...)))...)))..))))))))).)).)))))))))....)))))).))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold2153.515.1	is_MIRNA
	VAL:	1.62	MeanVal:	10.7705826666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaucuca-aaaaugg---guguauuuuagcagaaauacacaauugaaccgu
            ++++++++|++++++-|||+++++++++-++-+++++++++-------++++
            ++++++++-++++++----+++++++++-++-+++++++++|||||||++++
    REV:    uuuagaguguuuuauuuaacacauaaagaugauuuuaugug-------ggua
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1094.miRNA:6409	guguauuuuagcagaaauaca
                                *********************	21:::41	17--37	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1094.miRNA:6410	uguauuuuagcagaaauacac
                                 *********************	22:::42	18--38	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1094.miRNA:6411	guauuuuagcagaaauacaca
                              *********************	19:::39	16--35	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1094.miRNA:6412	-guguauuuuagcagaaauac
>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1094
	gaugguuaaacagucgauuaugucgguuaugcagguuaaucaaaaaaucugucgguuaaaaauugaugaauuaaccguaggaucucaaaaauggguguauuuuagcagaaauacacaauugaaccguaggaucuaagaaauggguguauuuuaguagaaauacacaauuuauuuugugagauuu
	.((((((((...(((((((...(((.....(((((((........)))))))))).....)))))))...)))))))).((((((((((((((.(((((((((.((.(((((((((.......((((............))))))))))))).)).)))))))))....)))))).))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold2153.518.0	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	14.8194986666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaucuca-aaaaugg---guguauuuuagcagaaauacaca-auugaaccguag
            ++++++++|++++++-|||+++++++++-++-+++++++++-|+++------+++
            ++++++++-++++++----+++++++++-++-+++++++++--+++---|||+++
    REV:    uuuagaguguuuuauuuaacacauaaagaugauuuuauguggguaaaga---auc
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1095.miRNA:6413	guguauuuuagcagaaauaca
                                *********************	21:::41	17--37	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1095.miRNA:6414	uguauuuuagcagaaauacac
                                 *********************	22:::42	18--38	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1095.miRNA:6415	guauuuuagcagaaauacaca
                              *********************	19:::39	16--35	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1095.miRNA:6416	-guguauuuuagcagaaauac
                                   *********************	24:::44	20--39	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1095.miRNA:6417	auuuuagcagaaauacaca-a
>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1095
	gguuaaacagucgauuaugucgguuaugcagguuaaucaaaaaaucugucgguuaaaaauugaugaauuaaccguaggaucucaaaaauggguguauuuuagcagaaauacacaauugaaccguaggaucuaagaaauggguguauuuuaguagaaauacacaauuuauuuugugagauuu
	((((((...(((((((...(((.....(((((((........)))))))))).....)))))))...))))))...((((((((((((((.(((((((((.((.(((((((((.(((......(((...)))...)))..))))))))).)).)))))))))....)))))).))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold2153.518.1	is_MIRNA
	VAL:	1.62	MeanVal:	10.7705826666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaucuca-aaaaugg---guguauuuuagcagaaauacacaauugaaccgu
            ++++++++|++++++-|||+++++++++-++-+++++++++-------++++
            ++++++++-++++++----+++++++++-++-+++++++++|||||||++++
    REV:    uuuagaguguuuuauuuaacacauaaagaugauuuuaugug-------ggua
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1096.miRNA:6418	guguauuuuagcagaaauaca
                                *********************	21:::41	17--37	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1096.miRNA:6419	uguauuuuagcagaaauacac
                                 *********************	22:::42	18--38	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1096.miRNA:6420	guauuuuagcagaaauacaca
                              *********************	19:::39	16--35	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1096.miRNA:6421	-guguauuuuagcagaaauac
>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1096
	gguuaaacagucgauuaugucgguuaugcagguuaaucaaaaaaucugucgguuaaaaauugaugaauuaaccguaggaucucaaaaauggguguauuuuagcagaaauacacaauugaaccguaggaucuaagaaauggguguauuuuaguagaaauacacaauuuauuuugugagauuu
	((((((...(((((((...(((.....(((((((........)))))))))).....)))))))...))))))...((((((((((((((.(((((((((.((.(((((((((.......((((............))))))))))))).)).)))))))))....)))))).))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold2153.544.0	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	14.8194986666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaucuca-aaaaugg---guguauuuuagcagaaauacaca-auugaaccguag
            ++++++++|++++++-|||+++++++++-++-+++++++++-|+++------+++
            ++++++++-++++++----+++++++++-++-+++++++++--+++---|||+++
    REV:    uuuagaguguuuuauuuaacacauaaagaugauuuuauguggguaaaga---auc
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1097.miRNA:6422	guguauuuuagcagaaauaca
                                *********************	21:::41	17--37	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1097.miRNA:6423	uguauuuuagcagaaauacac
                                 *********************	22:::42	18--38	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1097.miRNA:6424	guauuuuagcagaaauacaca
                              *********************	19:::39	16--35	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1097.miRNA:6425	-guguauuuuagcagaaauac
                                   *********************	24:::44	20--39	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1097.miRNA:6426	auuuuagcagaaauacaca-a
>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1097
	ugcagguuaaucaaaaaaucugucgguuaaaaauugaugaauuaaccguaggaucucaaaaauggguguauuuuagcagaaauacacaauugaaccguaggaucuaagaaauggguguauuuuaguagaaauacacaauuuauuuugugagauuu
	.(((((((........)))))))(((((((...........)))))))..((((((((((((((.(((((((((.((.(((((((((.(((......(((...)))...)))..))))))))).)).)))))))))....)))))).))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold2153.544.1	is_MIRNA
	VAL:	1.62	MeanVal:	10.7705826666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaucuca-aaaaugg---guguauuuuagcagaaauacacaauugaaccgu
            ++++++++|++++++-|||+++++++++-++-+++++++++-------++++
            ++++++++-++++++----+++++++++-++-+++++++++|||||||++++
    REV:    uuuagaguguuuuauuuaacacauaaagaugauuuuaugug-------ggua
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1098.miRNA:6427	guguauuuuagcagaaauaca
                                *********************	21:::41	17--37	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1098.miRNA:6428	uguauuuuagcagaaauacac
                                 *********************	22:::42	18--38	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1098.miRNA:6429	guauuuuagcagaaauacaca
                              *********************	19:::39	16--35	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1098.miRNA:6430	-guguauuuuagcagaaauac
>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1098
	ugcagguuaaucaaaaaaucugucgguuaaaaauugaugaauuaaccguaggaucucaaaaauggguguauuuuagcagaaauacacaauugaaccguaggaucuaagaaauggguguauuuuaguagaaauacacaauuuauuuugugagauuu
	.(((((((........)))))))(((((((...........)))))))..((((((((((((((.(((((((((.((.(((((((((.......((((............))))))))))))).)).)))))))))....)))))).))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold2153.561.0	is_MIRNA
	VAL:	1.50	MeanVal:	12.2454913333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuca-aaaaugg---guguauuuuagcagaaauacaca-auugaaccguag
            +++++|++++++-|||+++++++++-++-+++++++++-|+++------+++
            +++++-++++++----+++++++++-++-+++++++++--+++---|||+++
    REV:    agaguguuuuauuuaacacauaaagaugauuuuauguggguaaaga---auc
                            *********************	17:::37	13--33	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1099.miRNA:6431	guguauuuuagcagaaauaca
                             *********************	18:::38	14--34	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1099.miRNA:6432	uguauuuuagcagaaauacac
                              *********************	19:::39	15--35	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1099.miRNA:6433	guauuuuagcagaaauacaca
                           *********************	16:::36	13--32	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1099.miRNA:6434	-guguauuuuagcagaaauac
                                *********************	21:::41	17--36	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1099.miRNA:6435	auuuuagcagaaauacaca-a
>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1099
	aucugucgguuaaaaauugaugaauuaaccguaggaucucaaaaauggguguauuuuagcagaaauacacaauugaaccguaggaucuaagaaauggguguauuuuaguagaaauacacaauuuauuuugugagau
	.((((.(((((((...........))))))))))).(((((((((((.(((((((((.((.(((((((((.(((......(((...)))...)))..))))))))).)).)))))))))....)))))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2153.561.1	is_MIRNA
	VAL:	1.38	MeanVal:	9.1950985	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuca-aaaaugg---guguauuuuagcagaaauacacaauugaaccgu
            +++++|++++++-|||+++++++++-++-+++++++++-------++++
            +++++-++++++----+++++++++-++-+++++++++|||||||++++
    REV:    agaguguuuuauuuaacacauaaagaugauuuuaugug-------ggua
                            *********************	17:::37	13--33	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1100.miRNA:6436	guguauuuuagcagaaauaca
                             *********************	18:::38	14--34	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1100.miRNA:6437	uguauuuuagcagaaauacac
                              *********************	19:::39	15--35	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1100.miRNA:6438	guauuuuagcagaaauacaca
                           *********************	16:::36	13--32	>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1100.miRNA:6439	-guguauuuuagcagaaauac
>>scaffold2153.Lu0910.pre-miRNA:1100
	aucugucgguuaaaaauugaugaauuaaccguaggaucucaaaaauggguguauuuuagcagaaauacacaauugaaccguaggaucuaagaaauggguguauuuuaguagaaauacacaauuuauuuugugagau
	.((((.(((((((...........))))))))))).(((((((((((.(((((((((.((.(((((((((.......((((............))))))))))))).)).)))))))))....)))))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2154.2252.0	is_MIRNA
	VAL:	2.62	MeanVal:	54.6756093333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauaucgacuuggucggaaaacgucgcaguuucguauuuuggacauaucuuuuagcucauaaguccgauagaugcaagaccagcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucugu
            ++++-++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++++++++++-++++-++++-++++++++------++-+++--+++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++++++++++++-+++
            ++++-++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++++++++++-++++|++++-++++++++------++-+++--+++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    ccuagagcugaaccagccuuuugcagcgucaaaacauaaaaccuguauagaggaucgagucuuca-guugacuacguuccgaccaccacaagguuuugagcaaguuaaaggauguugaaacuagucacucaauacaguucuaacggcgauaccuaaaca
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1101.miRNA:6440	aguuucguauuuuggacauau
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1101.miRNA:6441	uuucguauuuuggacauaucu
                                                                                  *********************	71:::91	71--91	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1101.miRNA:6442	agaugcaagaccagcggcguu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1101.miRNA:6443	caguuucguauuuuggacaua
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1101.miRNA:6444	guuucguauuuuggacauauc
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1101.miRNA:6445	aaaacgucgcaguuucguauu
>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1101
	ggauaucgacuuggucggaaaacgucgcaguuucguauuuuggacauaucuuuuagcucauaaguccgauagaugcaagaccagcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgagaucca
	((((.((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((((((((.((((.((((.((((((((......((.(((..(((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((((((((((.(((.....(((((.(((((((((...((((((((((((((((((((..((((((((((((((.((...(((.(((((((...)))))))....))).)).))))))))))))))..))))))))))))))))))))...))))))))).))))).(((.((.(((....))).)).))).....))).)))))))))))))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))))))))))))))..))).))......)))))))).)))))))).)))))))))))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2154.2256.0	is_MIRNA
	VAL:	2.59	MeanVal:	54.0118373333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgacuuggucggaaaacgucgcaguuucguauuuuggacauaucuuuuagcucauaaguccgauagaugcaagaccagcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucugu
            ++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++++++++++-++++-++++-++++++++------++-+++--+++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++++++++++-++++|++++-++++++++------++-+++--+++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    agcugaaccagccuuuugcagcgucaaaacauaaaaccuguauagaggaucgagucuuca-guugacuacguuccgaccaccacaagguuuugagcaaguuaaaggauguugaaacuagucacucaauacaguucuaacggcgauaccuaaaca
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1102.miRNA:6446	aguuucguauuuuggacauau
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1102.miRNA:6447	uuucguauuuuggacauaucu
                                                                             *********************	66:::86	66--86	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1102.miRNA:6448	agaugcaagaccagcggcguu
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1102.miRNA:6449	caguuucguauuuuggacaua
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1102.miRNA:6450	guuucguauuuuggacauauc
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1102.miRNA:6451	aaaacgucgcaguuucguauu
>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1102
	aucgacuuggucggaaaacgucgcaguuucguauuuuggacauaucuuuuagcucauaaguccgauagaugcaagaccagcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgag
	.((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((((((((.((((.((((.((((((((......((.(((..(((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((((((((((.(((.....(((((.(((((((((...((((((((((((((((((((..((((((((((((((.((...(((.(((((((...)))))))....))).)).))))))))))))))..))))))))))))))))))))...))))))))).))))).(((.((.(((....))).)).))).....))).)))))))))))))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))))))))))))))..))).))......)))))))).)))))))).)))))))))))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2154.2285.0	is_MIRNA
	VAL:	2.40	MeanVal:	46.5392425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guauuuuggacauaucuuuuagcucauaaguccgauagaugcaagaccagcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucugu
            ++++++++++++++++++++++++++-++++-++++-++++++++------++-+++--+++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++++++++++++++++++++-++++|++++-++++++++------++-+++--+++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    cauaaaaccuguauagaggaucgagucuuca-guugacuacguuccgaccaccacaagguuuugagcaaguuaaaggauguugaaacuagucacucaauacaguucuaacggcgauaccuaaaca
                                                *********************	37:::57	37--57	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1103.miRNA:6452	agaugcaagaccagcggcguu
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1103.miRNA:6453	gaugcaagaccagcggcguug
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1103.miRNA:6454	caagaccagcggcguuggaaa
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1103.miRNA:6455	auagaugcaagaccagcggcg
                                                                                  *********************	71:::91	71--91	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1103.miRNA:6456	aauuuccuacaacuuugauca
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1103.miRNA:6457	uagaugcaagaccagcggcgu
>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1103
	cguauuuuggacauaucuuuuagcucauaaguccgauagaugcaagaccagcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgaga
	.((((((((((((((((((((((((((.((((.((((.((((((((......((.(((..(((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((((((((((.(((.....(((((.(((((((((...((((((((((((((((((((..((((((((((((((.((...(((.(((((((...)))))))....))).)).))))))))))))))..))))))))))))))))))))...))))))))).))))).(((.((.(((....))).)).))).....))).)))))))))))))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))))))))))))))..))).))......)))))))).)))))))).))))))))))))))))))))))))))....((.((((.............)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2154.2304.0	is_MIRNA
	VAL:	15.57	MeanVal:	355.557132	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuau---acuuggu
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++---+++-|||+++++++
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++-||+++----+++++++
    REV:    uaacuauaaaguaucaccguuucaacuguuagguaagacuuuuaaagcgguuaggaaa--gguuuuuuggauua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1104.miRNA:6458	uugacauuucauagcgacaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1104.miRNA:6459	acauuucauagcgacaaaguu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1104.miRNA:6460	gacauuucauagcgacaaagu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1104.miRNA:6461	ugacauuucauagcgacaaag
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1104.miRNA:6462	cauuucauagcgacaaaguug
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1104.miRNA:6463	auuucauagcgacaaaguuga
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1104.miRNA:6464	acaaaguugacaauccauucu
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1104.miRNA:6465	caaaguugacaauccauucua
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1104.miRNA:6466	guugacaauccauucuagaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1104.miRNA:6467	cgacaaaguugacaauccauu
                                                               *********************	52:::72	52--69	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1104.miRNA:6468	aucguugcgcuau---acuug
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1104.miRNA:6469	gacaaaguugacaauccauuc
>scaffold2154.2304.0	is_MIRNA
	VAL:	3.15	MeanVal:	61.0683208333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagcucauaaguccgauagaugcaagaccagcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucugu
            +++++++-++++-++++-++++++++------++-+++--+++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++++++++++++-+++
            +++++++-++++|++++-++++++++------++-+++--+++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    aucgagucuuca-guugacuacguuccgaccaccacaagguuuugagcaaguuaaaggauguugaaacuagucacucaauacaguucuaacggcgauaccuaaaca
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1105.miRNA:6470	agcucauaaguccgauagaug
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1105.miRNA:6471	ucauaaguccgauagaugcaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1105.miRNA:6472	cucauaaguccgauagaugca
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1105.miRNA:6473	gcucauaaguccgauagaugc
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1105.miRNA:6474	cauaaguccgauagaugcaag
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1105.miRNA:6475	auaaguccgauagaugcaaga
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1105.miRNA:6476	agaugcaagaccagcggcguu
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1105.miRNA:6477	gaugcaagaccagcggcguug
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1105.miRNA:6478	caagaccagcggcguuggaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1105.miRNA:6479	auagaugcaagaccagcggcg
                                                               *********************	52:::72	52--72	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1105.miRNA:6480	aauuuccuacaacuuugauca
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1105.miRNA:6481	uagaugcaagaccagcggcgu
>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1105
	uuagcucauaaguccgauagaugcaagaccagcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccg
	.(((((((.((((.((((.((((((((......((.(((..(((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((((((((((.(((.....(((((.(((((((((...((((((((((((((((((((..((((((((((((((.((...(((.(((((((...)))))))....))).)).))))))))))))))..))))))))))))))))))))...))))))))).))))).(((.((.(((....))).)).))).....))).)))))))))))))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))))))))))))))..))).))......)))))))).)))))))).)))))))(((((.(((((((...........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2154.2313.0	is_MIRNA
	VAL:	15.57	MeanVal:	355.557132	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuau---acuuggu
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++---+++-|||+++++++
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++-||+++----+++++++
    REV:    uaacuauaaaguaucaccguuucaacuguuagguaagacuuuuaaagcgguuaggaaa--gguuuuuuggauua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1106.miRNA:6482	uugacauuucauagcgacaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1106.miRNA:6483	acauuucauagcgacaaaguu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1106.miRNA:6484	gacauuucauagcgacaaagu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1106.miRNA:6485	ugacauuucauagcgacaaag
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1106.miRNA:6486	cauuucauagcgacaaaguug
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1106.miRNA:6487	auuucauagcgacaaaguuga
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1106.miRNA:6488	uucauagcgacaaaguugaca
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1106.miRNA:6489	ucauagcgacaaaguugacaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1106.miRNA:6490	agcgacaaaguugacaaucca
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1106.miRNA:6491	auuucauagcgacaaaguuga
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1106.miRNA:6492	auuuugucaaucguugcgcua
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1106.miRNA:6493	uuucauagcgacaaaguugac
>scaffold2154.2313.0	is_MIRNA
	VAL:	3.36	MeanVal:	65.1595975	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguccgauagaugcaagaccagcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucugu
            +++-++++-++++++++------++-+++--+++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++++++++++++-+++
            +++|++++-++++++++------++-+++--+++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    uca-guugacuacguuccgaccaccacaagguuuugagcaaguuaaaggauguugaaacuagucacucaauacaguucuaacggcgauaccuaaaca
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1107.miRNA:6494	guccgauagaugcaagaccag
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1107.miRNA:6495	cgauagaugcaagaccagcgg
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1107.miRNA:6496	ccgauagaugcaagaccagcg
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1107.miRNA:6497	uccgauagaugcaagaccagc
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1107.miRNA:6498	gauagaugcaagaccagcggc
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1107.miRNA:6499	auagaugcaagaccagcggcg
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1107.miRNA:6500	agaugcaagaccagcggcguu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1107.miRNA:6501	gaugcaagaccagcggcguug
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1107.miRNA:6502	caagaccagcggcguuggaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1107.miRNA:6503	auagaugcaagaccagcggcg
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1107.miRNA:6504	aauuuccuacaacuuugauca
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1107.miRNA:6505	uagaugcaagaccagcggcgu
>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1107
	aaguccgauagaugcaagaccagcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgagau
	.(((.((((.((((((((......((.(((..(((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((((((((((.(((.....(((((.(((((((((...((((((((((((((((((((..((((((((((((((.((...(((.(((((((...)))))))....))).)).))))))))))))))..))))))))))))))))))))...))))))))).))))).(((.((.(((....))).)).))).....))).)))))))))))))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))))))))))))))..))).))......)))))))).)))))))(((..(((.(((((.(((((((...........)).)))))))))).....)))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold2154.2317.0	is_MIRNA
	VAL:	15.57	MeanVal:	355.557132	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuau---acuuggu
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++---+++-|||+++++++
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++-||+++----+++++++
    REV:    uaacuauaaaguaucaccguuucaacuguuagguaagacuuuuaaagcgguuaggaaa--gguuuuuuggauua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1108.miRNA:6506	uugacauuucauagcgacaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1108.miRNA:6507	acauuucauagcgacaaaguu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1108.miRNA:6508	gacauuucauagcgacaaagu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1108.miRNA:6509	ugacauuucauagcgacaaag
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1108.miRNA:6510	cauuucauagcgacaaaguug
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1108.miRNA:6511	auuucauagcgacaaaguuga
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1108.miRNA:6512	acauuucauagcgacaaaguu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1108.miRNA:6513	cauuucauagcgacaaaguug
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1108.miRNA:6514	ucauagcgacaaaguugacaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1108.miRNA:6515	ugacauuucauagcgacaaag
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1108.miRNA:6516	agaaauuuugucaaucguugc
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1108.miRNA:6517	gacauuucauagcgacaaagu
>scaffold2154.2317.0	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	47.9385833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgauagaugcaagaccagcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucugu
            ++++-++++++++------++-+++--+++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++++++++++++-+++
            ++++-++++++++------++-+++--+++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    guugacuacguuccgaccaccacaagguuuugagcaaguuaaaggauguugaaacuagucacucaauacaguucuaacggcgauaccuaaaca
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1109.miRNA:6518	gauagaugcaagaccagcggc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1109.miRNA:6519	agaugcaagaccagcggcguu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1109.miRNA:6520	uagaugcaagaccagcggcgu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1109.miRNA:6521	auagaugcaagaccagcggcg
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1109.miRNA:6522	gaugcaagaccagcggcguug
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1109.miRNA:6523	augcaagaccagcggcguugg
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1109.miRNA:6524	agaugcaagaccagcggcguu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1109.miRNA:6525	gaugcaagaccagcggcguug
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1109.miRNA:6526	caagaccagcggcguuggaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1109.miRNA:6527	auagaugcaagaccagcggcg
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1109.miRNA:6528	aauuuccuacaacuuugauca
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1109.miRNA:6529	uagaugcaagaccagcggcgu
>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1109
	ccgauagaugcaagaccagcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgagau
	.((((.((((((((......((.(((..(((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((((((((((.(((.....(((((.(((((((((...((((((((((((((((((((..((((((((((((((.((...(((.(((((((...)))))))....))).)).))))))))))))))..))))))))))))))))))))...))))))))).))))).(((.((.(((....))).)).))).....))).)))))))))))))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))))))))))))))..))).))......)))))))).))))...(((..(((.(((((.(((((((...........)).)))))))))).....)))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold2154.2317.1	is_MIRNA
	VAL:	15.57	MeanVal:	355.557132	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuau---acuuggu
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++---+++-|||+++++++
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++-||+++----+++++++
    REV:    uaacuauaaaguaucaccguuucaacuguuagguaagacuuuuaaagcgguuaggaaa--gguuuuuuggauua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1110.miRNA:6530	uugacauuucauagcgacaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1110.miRNA:6531	acauuucauagcgacaaaguu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1110.miRNA:6532	gacauuucauagcgacaaagu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1110.miRNA:6533	ugacauuucauagcgacaaag
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1110.miRNA:6534	cauuucauagcgacaaaguug
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1110.miRNA:6535	auuucauagcgacaaaguuga
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1110.miRNA:6536	acauuucauagcgacaaaguu
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1110.miRNA:6537	auucuagaaauuuugucaauc
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1110.miRNA:6538	ccauucuagaaauuuugucaa
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1110.miRNA:6539	uccauucuagaaauuuuguca
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1110.miRNA:6540	cauuucauagcgacaaaguug
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1110.miRNA:6541	gacauuucauagcgacaaagu
>scaffold2154.2317.1	is_MIRNA
	VAL:	1.99	MeanVal:	37.1061826666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugcaagaccagcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucugu
            ++++++++------++-+++--+++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++------++-+++--+++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    cuacguuccgaccaccacaagguuuugagcaaguuaaaggauguugaaacuagucacucaauacaguucuaacggcgauaccuaaaca
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1111.miRNA:6542	augcaagaccagcggcguugg
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1111.miRNA:6543	caagaccagcggcguuggaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1111.miRNA:6544	gcaagaccagcggcguuggaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1111.miRNA:6545	ugcaagaccagcggcguugga
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1111.miRNA:6546	aagaccagcggcguuggaaag
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1111.miRNA:6547	agaccagcggcguuggaaagc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1111.miRNA:6548	caagaccagcggcguuggaaa
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1111.miRNA:6549	aauuuccuacaacuuugauca
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1111.miRNA:6550	ucaauuuccuacaacuuugau
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1111.miRNA:6551	uucaauuuccuacaacuuuga
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1111.miRNA:6552	aagaccagcggcguuggaaag
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1111.miRNA:6553	gcaagaccagcggcguuggaa
>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1111
	ccgauagaugcaagaccagcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgagau
	......((((((((......((.(((..(((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((((((((((.(((.....(((((.(((((((((...((((((((((((((((((((..((((((((((((((.((...(((.(((((((...)))))))....))).)).))))))))))))))..))))))))))))))))))))...))))))))).))))).(((.((.(((....))).)).))).....))).)))))))))))))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))))))))))))))..))).))......))))))))..(((((((........(((((.(((((((...........)).))))))))))....)))))))...

###########################################################################################################################

>scaffold2154.2322.0	is_MIRNA
	VAL:	15.57	MeanVal:	355.557132	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuau---acuuggu
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++---+++-|||+++++++
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++-||+++----+++++++
    REV:    uaacuauaaaguaucaccguuucaacuguuagguaagacuuuuaaagcgguuaggaaa--gguuuuuuggauua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1112.miRNA:6554	uugacauuucauagcgacaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1112.miRNA:6555	acauuucauagcgacaaaguu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1112.miRNA:6556	gacauuucauagcgacaaagu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1112.miRNA:6557	ugacauuucauagcgacaaag
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1112.miRNA:6558	cauuucauagcgacaaaguug
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1112.miRNA:6559	auuucauagcgacaaaguuga
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1112.miRNA:6560	acauuucauagcgacaaaguu
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1112.miRNA:6561	auucuagaaauuuugucaauc
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1112.miRNA:6562	ccauucuagaaauuuugucaa
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1112.miRNA:6563	uccauucuagaaauuuuguca
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1112.miRNA:6564	cauuucauagcgacaaaguug
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1112.miRNA:6565	gacauuucauagcgacaaagu
>scaffold2154.2322.0	is_MIRNA
	VAL:	1.99	MeanVal:	37.1061826666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugcaagaccagcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucugu
            ++++++++------++-+++--+++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++++++++++++-+++
            ++++++++------++-+++--+++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++++++++++++-+++
    REV:    cuacguuccgaccaccacaagguuuugagcaaguuaaaggauguugaaacuagucacucaauacaguucuaacggcgauaccuaaaca
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1113.miRNA:6566	augcaagaccagcggcguugg
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1113.miRNA:6567	caagaccagcggcguuggaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1113.miRNA:6568	gcaagaccagcggcguuggaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1113.miRNA:6569	ugcaagaccagcggcguugga
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1113.miRNA:6570	aagaccagcggcguuggaaag
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1113.miRNA:6571	agaccagcggcguuggaaagc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1113.miRNA:6572	caagaccagcggcguuggaaa
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1113.miRNA:6573	aauuuccuacaacuuugauca
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1113.miRNA:6574	ucaauuuccuacaacuuugau
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1113.miRNA:6575	uucaauuuccuacaacuuuga
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1113.miRNA:6576	aagaccagcggcguuggaaag
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1113.miRNA:6577	gcaagaccagcggcguuggaa
>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1113
	agaugcaagaccagcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgag
	.((((((((......((.(((..(((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((((((((((.(((.....(((((.(((((((((...((((((((((((((((((((..((((((((((((((.((...(((.(((((((...)))))))....))).)).))))))))))))))..))))))))))))))))))))...))))))))).))))).(((.((.(((....))).)).))).....))).)))))))))))))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))))))))))))))..))).))......))))))))..(((((((........(((((.(((((((...........)).))))))))))....))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2154.2335.0	is_MIRNA
	VAL:	15.57	MeanVal:	355.557132	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuau---acuuggu
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++---+++-|||+++++++
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++-||+++----+++++++
    REV:    uaacuauaaaguaucaccguuucaacuguuagguaagacuuuuaaagcgguuaggaaa--gguuuuuuggauua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1114.miRNA:6578	uugacauuucauagcgacaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1114.miRNA:6579	acauuucauagcgacaaaguu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1114.miRNA:6580	gacauuucauagcgacaaagu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1114.miRNA:6581	ugacauuucauagcgacaaag
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1114.miRNA:6582	cauuucauagcgacaaaguug
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1114.miRNA:6583	auuucauagcgacaaaguuga
>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1114
	gcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucga
	.((((((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((((((((((.(((.....(((((.(((((((((...((((((((((((((((((((..((((((((((((((.((...(((.(((((((...)))))))....))).)).))))))))))))))..))))))))))))))))))))...))))))))).))))).(((.((.(((....))).)).))).....))).)))))))))))))))))))))))))))).))))))))))))))))))))))))))).(((((((.(((.......(((.((.((((.......)))))).))).....)))))))))).............))))))))))...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2154.2343.0	is_MIRNA
	VAL:	15.57	MeanVal:	355.557132	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuau---acuuggu
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++---+++-|||+++++++
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++-||+++----+++++++
    REV:    uaacuauaaaguaucaccguuucaacuguuagguaagacuuuuaaagcgguuaggaaa--gguuuuuuggauua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1115.miRNA:6584	uugacauuucauagcgacaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1115.miRNA:6585	acauuucauagcgacaaaguu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1115.miRNA:6586	gacauuucauagcgacaaagu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1115.miRNA:6587	ugacauuucauagcgacaaag
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1115.miRNA:6588	cauuucauagcgacaaaguug
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1115.miRNA:6589	auuucauagcgacaaaguuga
>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1115
	ggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgagaucca
	(((..((((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((((((((((.(((.....(((((.(((((((((...((((((((((((((((((((..((((((((((((((.((...(((.(((((((...)))))))....))).)).))))))))))))))..))))))))))))))))))))...))))))))).))))).(((.((.(((....))).)).))).....))).)))))))))))))))))))))))))))).))))))))))))))))))))))))))))))(((((.(((.......(((.((.((((.......)))))).))).....))))))))........((.((((.............)))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2154.2347.0	is_MIRNA
	VAL:	15.57	MeanVal:	355.557132	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuau---acuuggu
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++---+++-|||+++++++
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++-||+++----+++++++
    REV:    uaacuauaaaguaucaccguuucaacuguuagguaagacuuuuaaagcgguuaggaaa--gguuuuuuggauua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1116.miRNA:6590	uugacauuucauagcgacaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1116.miRNA:6591	acauuucauagcgacaaaguu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1116.miRNA:6592	gacauuucauagcgacaaagu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1116.miRNA:6593	ugacauuucauagcgacaaag
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1116.miRNA:6594	cauuucauagcgacaaaguug
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1116.miRNA:6595	auuucauagcgacaaaguuga
>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1116
	agcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgaga
	.((((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((((((((((.(((.....(((((.(((((((((...((((((((((((((((((((..((((((((((((((.((...(((.(((((((...)))))))....))).)).))))))))))))))..))))))))))))))))))))...))))))))).))))).(((.((.(((....))).)).))).....))).)))))))))))))))))))))))))))).))))))))))))))))))))))))))))))(((((.(((.......(((.((.((((.......)))))).))).....))))))))........((.((((.............)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2154.2379.0	is_MIRNA
	VAL:	15.57	MeanVal:	355.557132	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuau---acuuggu
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++---+++-|||+++++++
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++-||+++----+++++++
    REV:    uaacuauaaaguaucaccguuucaacuguuagguaagacuuuuaaagcgguuaggaaa--gguuuuuuggauua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1117.miRNA:6596	uugacauuucauagcgacaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1117.miRNA:6597	acauuucauagcgacaaaguu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1117.miRNA:6598	gacauuucauagcgacaaagu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1117.miRNA:6599	ugacauuucauagcgacaaag
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1117.miRNA:6600	cauuucauagcgacaaaguug
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1117.miRNA:6601	auuucauagcgacaaaguuga
>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1117
	gaguuaugucgagauugccgcuauggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgagaucc
	((((((((((((((((((((((((((((.(((.....(((((.(((((((((...((((((((((((((((((((..((((((((((((((.((...(((.(((((((...)))))))....))).)).))))))))))))))..))))))))))))))))))))...))))))))).))))).(((.((.(((....))).)).))).....))).))))))))))))))))))))))))))))...((((...(((((((....(((.....(((((((.(((.......(((.((.((((.......)))))).))).....)))))))))).)))..)))))))......((((...)))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2154.2401.0	is_MIRNA
	VAL:	15.57	MeanVal:	355.557132	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuau---acuuggu
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++---+++-|||+++++++
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++-||+++----+++++++
    REV:    uaacuauaaaguaucaccguuucaacuguuagguaagacuuuuaaagcgguuaggaaa--gguuuuuuggauua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1118.miRNA:6602	uugacauuucauagcgacaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1118.miRNA:6603	acauuucauagcgacaaaguu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1118.miRNA:6604	gacauuucauagcgacaaagu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1118.miRNA:6605	ugacauuucauagcgacaaag
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1118.miRNA:6606	cauuucauagcgacaaaguug
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1118.miRNA:6607	auuucauagcgacaaaguuga
>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1118
	auggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgagaucca
	.((((((.(((....(((((.(((((((((...((((((((((((((((((((..((((((((((((((.((...(((.(((((((...)))))))....))).)).))))))))))))))..))))))))))))))))))))...))))))))).))))).(((((((((((.........................)))))))))))....((((((.(((.(((.((((((((......((((((.((((..((((.......)))).))))..))))))))))).)))..)))))).)))))).....))).......((((.............)))).))))))

###########################################################################################################################

>scaffold2154.2403.0	is_MIRNA
	VAL:	15.57	MeanVal:	355.557132	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuau---acuuggu
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++---+++-|||+++++++
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++-||+++----+++++++
    REV:    uaacuauaaaguaucaccguuucaacuguuagguaagacuuuuaaagcgguuaggaaa--gguuuuuuggauua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1119.miRNA:6608	uugacauuucauagcgacaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1119.miRNA:6609	acauuucauagcgacaaaguu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1119.miRNA:6610	gacauuucauagcgacaaagu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1119.miRNA:6611	ugacauuucauagcgacaaag
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1119.miRNA:6612	cauuucauagcgacaaaguug
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1119.miRNA:6613	auuucauagcgacaaaguuga
>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1119
	ggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgagaucca
	(((((.(((....(((((.(((((((((...((((((((((((((((((((..((((((((((((((.((...(((.(((((((...)))))))....))).)).))))))))))))))..))))))))))))))))))))...))))))))).))))).(((((((((((.........................)))))))))))....((((((.(((.(((.((((((((......((((((.((((..((((.......)))).))))..))))))))))).)))..)))))).)))))).....))).......((((.............)))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2154.2407.0	is_MIRNA
	VAL:	15.57	MeanVal:	355.557132	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuau---acuuggu
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++---+++-|||+++++++
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++-||+++----+++++++
    REV:    uaacuauaaaguaucaccguuucaacuguuagguaagacuuuuaaagcgguuaggaaa--gguuuuuuggauua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1120.miRNA:6614	uugacauuucauagcgacaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1120.miRNA:6615	acauuucauagcgacaaaguu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1120.miRNA:6616	gacauuucauagcgacaaagu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1120.miRNA:6617	ugacauuucauagcgacaaag
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1120.miRNA:6618	cauuucauagcgacaaaguug
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1120.miRNA:6619	auuucauagcgacaaaguuga
>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1120
	cuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgagaucc
	.(((.....(((((.(((((((((...((((((((((((((((((((..((((((((((((((.((...(((.(((((((...)))))))....))).)).))))))))))))))..))))))))))))))))))))...))))))))).))))).(((((((((((.........................))))))))))).....))).........((((...(((((((....(((.....(((((((.(((.......(((.((.((((.......)))))).))).....)))))))))).)))..)))))))......((((...)))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2154.2415.0	is_MIRNA
	VAL:	15.57	MeanVal:	355.557132	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuau---acuuggu
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++---+++-|||+++++++
            +++++-+++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++-||+++----+++++++
    REV:    uaacuauaaaguaucaccguuucaacuguuagguaagacuuuuaaagcgguuaggaaa--gguuuuuuggauua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1121.miRNA:6620	uugacauuucauagcgacaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1121.miRNA:6621	acauuucauagcgacaaaguu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1121.miRNA:6622	gacauuucauagcgacaaagu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1121.miRNA:6623	ugacauuucauagcgacaaag
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1121.miRNA:6624	cauuucauagcgacaaaguug
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1121.miRNA:6625	auuucauagcgacaaaguuga
>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1121
	uauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgagau
	.(((((.(((((((((...((((((((((((((((((((..((((((((((((((.((...(((.(((((((...)))))))....))).)).))))))))))))))..))))))))))))))))))))...))))))))).)))))..((((((((((.........................)))))))))).(((((((.....(((((((((((.((((..((...((.((......)).))...))..)))).))).)))))).))...........(((((.(((((((...........)).))))))))))......))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2154.2421.0	is_MIRNA
	VAL:	46.43	MeanVal:	924.066226	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuau---acuuggu
            +++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++---+++-|||+++++++
            +++++++++---++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++-||+++----+++++++
    REV:    uaaaguaucaccguuucaacuguuagguaagacuuuuaaagcgguuaggaaa--gguuuuuuggauua
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1122.miRNA:6626	ucauagcgacaaaguugacaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1122.miRNA:6627	cauagcgacaaaguugacaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1122.miRNA:6628	auagcgacaaaguugacaauc
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1122.miRNA:6629	uucauagcgacaaaguugaca
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1122.miRNA:6630	cgacaaaguugacaauccauu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1122.miRNA:6631	uuucauagcgacaaaguugac
>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1122
	cauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgagaucc
	.(((((((((...((((((((((((((((((((..((((((((((((((.((...(((.(((((((...)))))))....))).)).))))))))))))))..))))))))))))))))))))...))))))))).((((..(((((((((((.........................)))))))))))..))))...........((((...(((((((....(((.....(((((((.(((.......(((.((.((((.......)))))).))).....)))))))))).)))..)))))))......((((...)))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2154.2431.0	is_MIRNA
	VAL:	162.23	MeanVal:	3013.44454	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuau---acuuggu
            ++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++---+++-|||+++++++
            ++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++-||+++----+++++++
    REV:    guuucaacuguuagguaagacuuuuaaagcgguuaggaaa--gguuuuuuggauua
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1123.miRNA:6632	ugacaauccauucuagaaauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1123.miRNA:6633	uugacaauccauucuagaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1123.miRNA:6634	gacaauccauucuagaaauuu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1123.miRNA:6635	aaaguugacaauccauucuag
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1123.miRNA:6636	aaguugacaauccauucuaga
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1123.miRNA:6637	aguugacaauccauucuagaa
>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1123
	cgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgagaucc
	...((((((((((((((((((((..((((((((((((((.((...(((.(((((((...)))))))....))).)).))))))))))))))..))))))))))))))))))))....((((.....((((..(((((((((((.........................)))))))))))..)))))))).......((((...(((((((....(((.....(((((((.(((.......(((.((.((((.......)))))).))).....)))))))))).)))..)))))))......((((...)))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2154.2431.1	is_MIRNA
	VAL:	162.23	MeanVal:	3013.44454	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuau---acuuggu
            ++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++---+++-|||+++++++
            ++++++++++++++++++++--++++++++++++++-++-||+++----+++++++
    REV:    guuucaacuguuagguaagacuuuuaaagcgguuaggaaa--gguuuuuuggauua
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1124.miRNA:6638	ugacaauccauucuagaaauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1124.miRNA:6639	uugacaauccauucuagaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1124.miRNA:6640	gacaauccauucuagaaauuu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1124.miRNA:6641	aaaguugacaauccauucuag
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1124.miRNA:6642	aaguugacaauccauucuaga
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1124.miRNA:6643	aguugacaauccauucuagaa
>>scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1124
	cgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgagaucc
	...((((((((((((((((((((..((((((((((((((.((...(((.(((((((...)))))))....))).)).))))))))))))))..)))))))))))))))))))).............((((..(((((((((((.........................)))))))))))..))))...........((((...(((((((....(((.....(((((((.(((.......(((.((.((((.......)))))).))).....)))))))))).)))..)))))))......((((...)))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2168.0	is_MIRNA
	VAL:	3.74	MeanVal:	66.501672	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucaauucaaacauccaugucaaauauuagcc-auuuugaacauuuucaau-uuucaugucaaaauugucgauuuccaaagg
            ++++++++++-+++-++-++-+++++++++++++++--|++++++++-+++++----|++++--++-+++++-+++++++++---+++
            ++++++++++-+++-++-++-+++++++++++++++---++++++++|+++++-----++++--++-+++++-+++++++++---+++
    REV:    aaaaaucgguaaagcuucuacguacaguuuaugaucagcuaaaauuu-uaaaacuucuaaagaucgcuuuugcuagcuaaagccaucc
                                  *********************	23:::43	23--42	>>scaffold2168.Lu0910.pre-miRNA:1125.miRNA:6644	augucaaauauuagcc-auuu
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2168.Lu0910.pre-miRNA:1125.miRNA:6645	uucaaacauccaugucaaaua
                                   *********************	24:::44	24--43	>>scaffold2168.Lu0910.pre-miRNA:1125.miRNA:6646	ugucaaauauuagcc-auuuu
                                      *********************	27:::47	27--46	>>scaffold2168.Lu0910.pre-miRNA:1125.miRNA:6647	caaauauuagcc-auuuugaa
                                     *********************	26:::46	26--45	>>scaffold2168.Lu0910.pre-miRNA:1125.miRNA:6648	ucaaauauuagcc-auuuuga
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2168.Lu0910.pre-miRNA:1125.miRNA:6649	aaacauccaugucaaauauua
>>scaffold2168.Lu0910.pre-miRNA:1125
	ugucaucaaguuaaccccuguaaacaauggccacaccaaguuaaaaaauaaaguuccucguuauuauuuuagcacauugaaaaaaguuuuuguagcuucauuuggcuauuauuuuaaggguuuaacaaggugagcccucaauuuuuagucaauucaaacauccaugucaaauauuagccauuuugaacauuuucaauuuucaugucaaaauugucgauuuccaaaggguuuaaccuaccgaaaucgaucguuuucgcuagaaaucuucaaaauuuuaaaaucgacuaguauuugacaugcaucuucgaaauggcuaaaaaaucaagugucaucacagugucaucaugguaacccauguaaacaauggucacaagaaguuacaaauuaaauuucuucgguguuuuuuagcacgu
	.(((((...(((.((....)).))).)))))........(((((((((...........((((......)))).(((((((.(((...(((((((((((...((((((((.(((((.(((((...((.(((((........((((((((((.(((.((.((.(((((((((((((((..((((((((.(((((....((((..((.(((((.(((((((((...(((......)))...))))))))).))))).))..)))).....)))))))))))))...))))))))))))))).)).)).))).)))))))))).....(((....)))....))))).))..))))).)).))).))))))))...))))))))))).....))).))))))))))))))))....

###########################################################################################################################

>scaffold2168.1	is_MIRNA
	VAL:	3.74	MeanVal:	66.501672	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucaauucaaacauccaugucaaauauuagcc-auuuugaacauuuucaau-uuucaugucaaaauugucgauuuccaaagg
            ++++++++++-+++-++-++-+++++++++++++++--|++++++++-+++++----|++++--++-+++++-+++++++++---+++
            ++++++++++-+++-++-++-+++++++++++++++---++++++++|+++++-----++++--++-+++++-+++++++++---+++
    REV:    aaaaaucgguaaagcuucuacguacaguuuaugaucagcuaaaauuu-uaaaacuucuaaagaucgcuuuugcuagcuaaagccaucc
                                  *********************	23:::43	23--42	>>scaffold2168.Lu0910.pre-miRNA:1126.miRNA:6650	augucaaauauuagcc-auuu
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2168.Lu0910.pre-miRNA:1126.miRNA:6651	uucaaacauccaugucaaaua
                                   *********************	24:::44	24--43	>>scaffold2168.Lu0910.pre-miRNA:1126.miRNA:6652	ugucaaauauuagcc-auuuu
                                      *********************	27:::47	27--46	>>scaffold2168.Lu0910.pre-miRNA:1126.miRNA:6653	caaauauuagcc-auuuugaa
                                     *********************	26:::46	26--45	>>scaffold2168.Lu0910.pre-miRNA:1126.miRNA:6654	ucaaauauuagcc-auuuuga
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2168.Lu0910.pre-miRNA:1126.miRNA:6655	aaacauccaugucaaauauua
>>scaffold2168.Lu0910.pre-miRNA:1126
	ugucaucaaguuaaccccuguaaacaauggccacaccaaguuaaaaaauaaaguuccucguuauuauuuuagcacauugaaaaaaguuuuuguagcuucauuuggcuauuauuuuaaggguuuaacaaggugagcccucaauuuuuagucaauucaaacauccaugucaaauauuagccauuuugaacauuuucaauuuucaugucaaaauugucgauuuccaaaggguuuaaccuaccgaaaucgaucguuuucgcuagaaaucuucaaaauuuuaaaaucgacuaguauuugacaugcaucuucgaaauggcuaaaaaaucaagugucaucacagugucaucaugguaacccauguaaacaauggucacaagaaguuacaaauuaaauuucuucgguguuuuuuagcacgu
	.(((((...(((.((....)).))).)))))........(((((((((...........((((......)))).(((((((.(((...(((((((((((...((((((((.(((...(((((...((.(((((........((((((((((.(((.((.((.(((((((((((((((..((((((((.(((((....((((..((.(((((.(((((((((...(((......)))...))))))))).))))).))..)))).....)))))))))))))...))))))))))))))).)).)).))).)))))))))).....(((....)))....))))).))..)))))....))).))))))))...))))))))))).....))).))))))))))))))))....

###########################################################################################################################

>scaffold2248.1240.0	is_MIRNA
	VAL:	4.83	MeanVal:	38.1336395	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaau---ugag-caacaauugcugauc--gcagcuuaaaauuuuuuucucag
            +++++|||+++-|++-++++-++++++-||++-+++++++++++++---++++
            +++++---+++--++-++++-++++++---++|+++++++++++++---++++
    REV:    cuuuaaggacugagucguuaucgacuaccacg-cgaguuuuaaggauuuaguu
                                           *********************	32:::52	26--46	>>scaffold2248.Lu0910.pre-miRNA:1127.miRNA:6656	cagcuuaaaauuuuuuucuca
                                            *********************	33:::53	27--47	>>scaffold2248.Lu0910.pre-miRNA:1127.miRNA:6657	agcuuaaaauuuuuuucucag
                                          *********************	31:::51	25--45	>>scaffold2248.Lu0910.pre-miRNA:1127.miRNA:6658	gcagcuuaaaauuuuuuucuc
                   *********************	8:::28	6--24	>>scaffold2248.Lu0910.pre-miRNA:1127.miRNA:6659	-ugag-caacaauugcugauc
                                         *********************	30:::50	25--44	>>scaffold2248.Lu0910.pre-miRNA:1127.miRNA:6660	-gcagcuuaaaauuuuuuucu
>>scaffold2248.Lu0910.pre-miRNA:1127
	accccaagagccuguugaucaucgaugagaaaacucucaucgaggggaucauaccaaggaauugagcaacaauugcugaucgcagcuuaaaauuuuuuucucaguuauugauuuaggaauuuugagcgcaccaucagcuauugcugagucaggaauuucaaagaaaggcagguagcuaucggagaacgaaaaaggggacaaccagaaaaaagggaacuuucagagaaacucauguacuggagcguucaaauucugu
	.((((....(((((((((((.(((((((((....)))))))))...)))))......((((((((.((.((((.((((((.((.(((((((((((((...((((...))))...)))))))))))))))...)))))).)))).))..)))...)))))........)))))).....(((.....)))....)))).....(((((......((((((((((....((....)).)))))).))))...))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2269.823.0	is_MIRNA
	VAL:	4.32	MeanVal:	30.0350415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauacacuuucgagcuagguucauucuag-auc
            ++++-----+++++++++++----++++--|+++
            ++++---||+++++++++++----++++---+++
    REV:    aguaacu--agguucgauccuugcaggaacauag
                         *********************	14:::34	14--33	>>scaffold2269.Lu0910.pre-miRNA:1128.miRNA:6661	agcuagguucauucuag-auc
                        *********************	13:::33	13--32	>>scaffold2269.Lu0910.pre-miRNA:1128.miRNA:6662	gagcuagguucauucuag-au
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2269.Lu0910.pre-miRNA:1128.miRNA:6663	uuucgagcuagguucauucua
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold2269.Lu0910.pre-miRNA:1128.miRNA:6664	uucgagcuagguucauucuag
                       *********************	12:::32	12--31	>>scaffold2269.Lu0910.pre-miRNA:1128.miRNA:6665	cgagcuagguucauucuag-a
>>scaffold2269.Lu0910.pre-miRNA:1128
	ggacucguuacggugauguugaugccaccgaaaugaguccucucauacacuuucgagcuagguucauucuagaucuaauuuaguugaauaaaguauccaacucaagcauuugggagaggagaucucuuagaaugauacaaggacguuccuagcuuggaucaaugaa
	(((((((((.(((((..........))))).)))))))))..((((.....(((((((((((....((((..(((......(((((.(((...))).)))))......(((((((((.....)))))))))..)))...))))....)))))))))))...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2269.823.1	is_MIRNA
	VAL:	4.32	MeanVal:	30.0350415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauacacuuucgagcuagguucauucuag-auc
            ++++-----+++++++++++----++++--|+++
            ++++---||+++++++++++----++++---+++
    REV:    aguaacu--agguucgauccuugcaggaacauag
                         *********************	14:::34	14--33	>>scaffold2269.Lu0910.pre-miRNA:1129.miRNA:6666	agcuagguucauucuag-auc
                        *********************	13:::33	13--32	>>scaffold2269.Lu0910.pre-miRNA:1129.miRNA:6667	gagcuagguucauucuag-au
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2269.Lu0910.pre-miRNA:1129.miRNA:6668	uuucgagcuagguucauucua
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold2269.Lu0910.pre-miRNA:1129.miRNA:6669	uucgagcuagguucauucuag
                       *********************	12:::32	12--31	>>scaffold2269.Lu0910.pre-miRNA:1129.miRNA:6670	cgagcuagguucauucuag-a
>>scaffold2269.Lu0910.pre-miRNA:1129
	ggacucguuacggugauguugaugccaccgaaaugaguccucucauacacuuucgagcuagguucauucuagaucuaauuuaguugaauaaaguauccaacucaagcauuugggagaggagaucucuuagaaugauacaaggacguuccuagcuuggaucaaugaa
	(((((((((.(((((..........))))).)))))))))..((((.....(((((((((((....((((..(((...((.(((((.(((...))).))))).))...(((((((((.....)))))))))..)))...))))....)))))))))))...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2269.823.2	is_MIRNA
	VAL:	4.32	MeanVal:	30.0350415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauacacuuucgagcuagguucauucuag-auc
            ++++-----+++++++++++----++++--|+++
            ++++---||+++++++++++----++++---+++
    REV:    aguaacu--agguucgauccuugcaggaacauag
                         *********************	14:::34	14--33	>>scaffold2269.Lu0910.pre-miRNA:1130.miRNA:6671	agcuagguucauucuag-auc
                        *********************	13:::33	13--32	>>scaffold2269.Lu0910.pre-miRNA:1130.miRNA:6672	gagcuagguucauucuag-au
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2269.Lu0910.pre-miRNA:1130.miRNA:6673	uuucgagcuagguucauucua
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold2269.Lu0910.pre-miRNA:1130.miRNA:6674	uucgagcuagguucauucuag
                       *********************	12:::32	12--31	>>scaffold2269.Lu0910.pre-miRNA:1130.miRNA:6675	cgagcuagguucauucuag-a
>>scaffold2269.Lu0910.pre-miRNA:1130
	ggacucguuacggugauguugaugccaccgaaaugaguccucucauacacuuucgagcuagguucauucuagaucuaauuuaguugaauaaaguauccaacucaagcauuugggagaggagaucucuuagaaugauacaaggacguuccuagcuuggaucaaugaa
	(((((((((.(((((..((....))))))).)))))))))..((((.....(((((((((((....((((..(((......(((((.(((...))).)))))......(((((((((.....)))))))))..)))...))))....)))))))))))...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2280.386.0	is_MIRNA
	VAL:	81.51	MeanVal:	822.987377333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aacuaguuauac--ga--guaacuauuuauaauuguu-uguaa
            +++++++++++-||++||+++++++-++++----+++|+++++
            +++++++++++---++--+++++++-++++---|+++-+++++
    REV:    uugaucgauguauacuaacauugaucaauaauu-cagcauauu
                           *********************	16:::36	14--32	>>scaffold2280.Lu0910.pre-miRNA:1131.miRNA:6676	a--guaacuauuuauaauugu
                              *********************	19:::39	15--34	>>scaffold2280.Lu0910.pre-miRNA:1131.miRNA:6677	guaacuauuuauaauuguu-u
                      *********************	11:::31	11--27	>>scaffold2280.Lu0910.pre-miRNA:1131.miRNA:6678	ac--ga--guaacuauuuaua
                          *********************	15:::35	13--31	>>scaffold2280.Lu0910.pre-miRNA:1131.miRNA:6679	ga--guaacuauuuauaauug
                    *********************	9:::29	9--25	>>scaffold2280.Lu0910.pre-miRNA:1131.miRNA:6680	auac--ga--guaacuauuua
                       *********************	12:::32	12--28	>>scaffold2280.Lu0910.pre-miRNA:1131.miRNA:6681	c--ga--guaacuauuuauaa
>>scaffold2280.Lu0910.pre-miRNA:1131
	ccaccacuuuuggugauuuauucgacuuaauaacuaguuauacgaguaacuauuuauaauuguuuguaauuauuuauacgacuuaauaacuaguuacaaucauauguagcuaguu
	.(((((....)))))................(((((((((((.(((((((((.((((....((((((((....))))).)))...)))).)))))))..))...)))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold2280.416.0	is_MIRNA
	VAL:	81.51	MeanVal:	822.987377333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aacuaguuauac--ga--guaacuauuuauaauuguu-uguaa
            +++++++++++-||++||+++++++-++++----+++|+++++
            +++++++++++---++--+++++++-++++---|+++-+++++
    REV:    uugaucgauguauacuaacauugaucaauaauu-cagcauauu
                           *********************	16:::36	14--32	>>scaffold2280.Lu0910.pre-miRNA:1132.miRNA:6682	a--guaacuauuuauaauugu
                              *********************	19:::39	15--34	>>scaffold2280.Lu0910.pre-miRNA:1132.miRNA:6683	guaacuauuuauaauuguu-u
                      *********************	11:::31	11--27	>>scaffold2280.Lu0910.pre-miRNA:1132.miRNA:6684	ac--ga--guaacuauuuaua
                          *********************	15:::35	13--31	>>scaffold2280.Lu0910.pre-miRNA:1132.miRNA:6685	ga--guaacuauuuauaauug
                    *********************	9:::29	9--25	>>scaffold2280.Lu0910.pre-miRNA:1132.miRNA:6686	auac--ga--guaacuauuua
                       *********************	12:::32	12--28	>>scaffold2280.Lu0910.pre-miRNA:1132.miRNA:6687	c--ga--guaacuauuuauaa
>>scaffold2280.Lu0910.pre-miRNA:1132
	uaacuaguuauacgaguaacuauuuauaauuguuuguaauuauuuauacgacuuaauaacuaguuacaaucauauguagcuaguu
	.(((((((((((.(((((((((.((((....((((((((....))))).)))...)))).)))))))..))...)))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold2354.931.2	is_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	8.40191166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaugcccuuucacuaugcaccguuuacauuaguaugaucuagu
            ++++++-----------++++++++++------+++++++-++++
            ++++++----|||||||++++++++++------+++++++-++++
    REV:    ugcuacuuuc-------acgugguaaaauaucacguacuacguua
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold2354.Lu0910.pre-miRNA:1133.miRNA:6688	caccguuuacauuaguaugau
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2354.Lu0910.pre-miRNA:1133.miRNA:6689	gcaccguuuacauuaguauga
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold2354.Lu0910.pre-miRNA:1133.miRNA:6690	accguuuacauuaguaugauc
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold2354.Lu0910.pre-miRNA:1133.miRNA:6691	uuuacauuaguaugaucuagu
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold2354.Lu0910.pre-miRNA:1133.miRNA:6692	ugcaccguuuacauuaguaug
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold2354.Lu0910.pre-miRNA:1133.miRNA:6693	cguuuacauuaguaugaucua
>>scaffold2354.Lu0910.pre-miRNA:1133
	cgcauuguacuuuccaaaauaauacgaugcccuuucacuaugcaccguuuacauuaguaugaucuaguucuacuauucauauugcaucaugcacuauaaaauggugcacuuucaucgugcacuauaauugggcagcuaguuauagugcaauuccaacauaucccaugcacauuacagcuugguacagugca
	.((((((((((............((((((...........((((((((((......(((((((.((((............)))).)))))))......))))))))))....))))))(((((((((((((....)))))))))))))..................((........))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2371.223.0	is_MIRNA
	VAL:	0.92	MeanVal:	11.3581123333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aacuaguuacauaugauu--auaacuaguuauua-aguua---------------uguaa
            +++++-++++++--++++||++++++++++++--|+++--|||||||||||||||+++++
            +++++-++++++||++++--++++++++++++---+++-----------------+++++
    REV:    uugauaaaugug--cugaauuauugaucaauauacucauuaauaaauaauaauaaacauu
                               *********************	20:::40	19--37	>>scaffold2371.Lu0910.pre-miRNA:1134.miRNA:6694	-auaacuaguuauua-aguua
                                *********************	21:::41	19--37	>>scaffold2371.Lu0910.pre-miRNA:1134.miRNA:6695	auaacuaguuauua-aguua-
                              *********************	19:::39	19--36	>>scaffold2371.Lu0910.pre-miRNA:1134.miRNA:6696	--auaacuaguuauua-aguu
                             *********************	18:::38	18--35	>>scaffold2371.Lu0910.pre-miRNA:1134.miRNA:6697	u--auaacuaguuauua-agu
                         *********************	14:::34	14--32	>>scaffold2371.Lu0910.pre-miRNA:1134.miRNA:6698	ugauu--auaacuaguuauua
                           *********************	16:::36	16--33	>>scaffold2371.Lu0910.pre-miRNA:1134.miRNA:6699	auu--auaacuaguuauua-a
>>scaffold2371.Lu0910.pre-miRNA:1134
	uucauaugagaagaagauugguggguguuucaauuggaucaucuucuuucauaauuagucauuuaauuuacucuuauaugauaaguuauuuuuguaugauccaacuaguuacauaugauuauaacuaguuauuaaguuauguaaauaguuacaaauaauaauaaauaauuacucauauaacuaguuauuaagucguguaaauaguuacaaauaauaauaaauaguuacucguauaacuaguuauuaagucguauaaaucgcccaaagugguggggaug
	.((((((((((....((..((.(((((.(((....))).))))).)).))..((((((....))))))...))))))))))..........(((((((((..(((((.((((((..((((((((((((((((..(((..(((((....))))).................)))...))))))))))))..)))))))))).)))))........((((((.((((((......)))))).)))))).)))))))))(((.((((......))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2371.313.0	is_MIRNA
	VAL:	0.92	MeanVal:	11.3581123333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aacuaguuacauaugauu--auaacuaguuauua-aguua---------------uguaa
            +++++-++++++--++++||++++++++++++--|+++--|||||||||||||||+++++
            +++++-++++++||++++--++++++++++++---+++-----------------+++++
    REV:    uugauaaaugug--cugaauuauugaucaauauacucauuaauaaauaauaauaaacauu
                               *********************	20:::40	19--37	>>scaffold2371.Lu0910.pre-miRNA:1135.miRNA:6700	-auaacuaguuauua-aguua
                                *********************	21:::41	19--37	>>scaffold2371.Lu0910.pre-miRNA:1135.miRNA:6701	auaacuaguuauua-aguua-
                              *********************	19:::39	19--36	>>scaffold2371.Lu0910.pre-miRNA:1135.miRNA:6702	--auaacuaguuauua-aguu
                             *********************	18:::38	18--35	>>scaffold2371.Lu0910.pre-miRNA:1135.miRNA:6703	u--auaacuaguuauua-agu
                         *********************	14:::34	14--32	>>scaffold2371.Lu0910.pre-miRNA:1135.miRNA:6704	ugauu--auaacuaguuauua
                           *********************	16:::36	16--33	>>scaffold2371.Lu0910.pre-miRNA:1135.miRNA:6705	auu--auaacuaguuauua-a
>>scaffold2371.Lu0910.pre-miRNA:1135
	uuuguaugauccaacuaguuacauaugauuauaacuaguuauuaaguuauguaaauaguuacaaauaauaauaaauaauuacucauauaacuaguuauuaagucguguaaauaguuacaaauaauaauaaauaguuacucguauaacuaguuauuaagucguauaaaucgcccaaagugguggggaug
	.(((((((((..(((((.((((((..((((((((((((((((..(((..(((((....))))).................)))...))))))))))))..)))))))))).)))))........((((((.((((((......)))))).)))))).)))))))))(((.((((......))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2405.1071.0	is_MIRNA
	VAL:	464.05	MeanVal:	4431.68323	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaaugaauuuucucuuagacauacaa-gucuu-uca
            ++----+++++++++++-+++------|+++++|+++
            ++----+++++++++++-+++-------+++++-+++
    REV:    gaguuguuaaaagaggaguugguuuaaguagaauagu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2405.Lu0910.pre-miRNA:1136.miRNA:6706	ugaauuuucucuuagacauac
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2405.Lu0910.pre-miRNA:1136.miRNA:6707	augaauuuucucuuagacaua
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2405.Lu0910.pre-miRNA:1136.miRNA:6708	aauuuucucuuagacauacaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2405.Lu0910.pre-miRNA:1136.miRNA:6709	aaugaauuuucucuuagacau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2405.Lu0910.pre-miRNA:1136.miRNA:6710	uaaugaauuuucucuuagaca
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2405.Lu0910.pre-miRNA:1136.miRNA:6711	gaauuuucucuuagacauaca
>>scaffold2405.Lu0910.pre-miRNA:1136
	acuaaugaauuuucucuuagacauacaagucuuucacagucacaccguuagaaccucuaacggugugacuuuugcucgguucggucaugaauuuaguugagaaaacggaugaccgcuugauggagaauaauugaguugauaagaugaauuugguugaggagaaaauuguugagg
	.((....(((((((((((.(((......((((((((.((((((((((((((.....))))))))))))))....(((.((((((((((.......(((.....)))..)))))))...))).)))...........))).))))).......))).)))))))))))....)).

###########################################################################################################################

>scaffold2416.610.0	is_MIRNA
	VAL:	3.50	MeanVal:	11.7061081666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuugagauugaauaa----ucuaguuaugauuuc
            ++++++---++++++++||||++-++++++++--++
            ++++++---++++++++----++-++++++++--++
    REV:    ccgaacguaaguuuauugaaaaguuuaguauuuuag
                        *********************	13:::33	13--29	>>scaffold2416.Lu0910.pre-miRNA:1137.miRNA:6712	aauaa----ucuaguuaugau
                         *********************	14:::34	14--30	>>scaffold2416.Lu0910.pre-miRNA:1137.miRNA:6713	auaa----ucuaguuaugauu
                          *********************	15:::35	15--31	>>scaffold2416.Lu0910.pre-miRNA:1137.miRNA:6714	uaa----ucuaguuaugauuu
                           *********************	16:::36	16--32	>>scaffold2416.Lu0910.pre-miRNA:1137.miRNA:6715	aa----ucuaguuaugauuuc
>>scaffold2416.Lu0910.pre-miRNA:1137
	gguuugagauugaauaaucuaguuaugauuuccaauuuuuacuuugucuagcuagcuuaaauauauacuaacguucguuuauuugagcuagccauuuugauuuuaugauuugaaaaguuauuugaaugcaagccu
	((((((...((((((((((.((((((((..(((((........)))....(((((((((((((...((....)).....)))))))))))))......))..)))))))).))....))))))))...)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2462.13.0	is_MIRNA
	VAL:	7.80	MeanVal:	153.334845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuaucuuuuuaucuuucuguguug------------guuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugc---acgaaucacuucaauuuuucgaauuca
            ++-+++++++++++-+++-+++++++||||||||||||+++++++++++--+++++---+++-----------++++++++----++-|||++-+++-++++++++++++++---+++
            ++|+++++++++++-+++-+++++++------------+++++++++++--+++++-||+++-----------++++++++----++----++-+++-++++++++++++++--|+++
    REV:    gu-auagaaaaauauaaaagcacaacuauuguauagcucaaacgucgaguuuaacau--uguuuaacuaauucauuguaguaacuacuuccugguuauugaaguugaaaagugu-agu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1138.miRNA:6716	uaucuuuuuaucuuucugugu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1138.miRNA:6717	aucuuuuuaucuuucuguguu
                                                                              *********************	67:::87	55--75	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1138.miRNA:6718	aacaucuuaauauuaacauug
                                                                             *********************	66:::86	54--74	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1138.miRNA:6719	aaacaucuuaauauuaacauu
                                                                               *********************	68:::88	56--76	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1138.miRNA:6720	acaucuuaauauuaacauugc
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1138.miRNA:6721	ucuuuuuaucuuucuguguug
>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1138
	acugguaacuucaguauaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauacaauuucgag
	.((((((((....)).))))))...((.(((((((((((.(((.((((((((((((((((((..(((((...(((...........((((((((....((.((.(((.((((((((((((((...(((..........................(((..((.((((((((........))))))))))........((((((..(((....)))...))))))...........)))..((((((((((.............((((((.....))))))...))))..))))))..)))..)))))))))))))).))).))....))....))))))))...........))).)))))..)))))))))))............))))))).))).)))))))))))))..........................((((((.((.((((((((((.......)))))))))))).)))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold2462.2.0	is_MIRNA
	VAL:	7.80	MeanVal:	153.334845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuaucuuuuuaucuuucuguguug------------guuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugc---acgaaucacuucaauuuuucgaauuca
            ++-+++++++++++-+++-+++++++||||||||||||+++++++++++--+++++---+++-----------++++++++----++-|||++-+++-++++++++++++++---+++
            ++|+++++++++++-+++-+++++++------------+++++++++++--+++++-||+++-----------++++++++----++----++-+++-++++++++++++++--|+++
    REV:    gu-auagaaaaauauaaaagcacaacuauuguauagcucaaacgucgaguuuaacau--uguuuaacuaauucauuguaguaacuacuuccugguuauugaaguugaaaagugu-agu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1139.miRNA:6722	uaucuuuuuaucuuucugugu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1139.miRNA:6723	aucuuuuuaucuuucuguguu
                                                                              *********************	67:::87	55--75	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1139.miRNA:6724	aacaucuuaauauuaacauug
                                                                             *********************	66:::86	54--74	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1139.miRNA:6725	aaacaucuuaauauuaacauu
                                                                               *********************	68:::88	56--76	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1139.miRNA:6726	acaucuuaauauuaacauugc
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1139.miRNA:6727	ucuuuuuaucuuucuguguug
>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1139
	acacugagcaaacugguaacuucaguauaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaaua
	.((((..((...((((((((....)).))))))...((.(((((((((((.(((.((((((((((((((((((..(((((...(((...........((((((((....((.((.(((.((((((((((((((...(((..........................(((..((.((((((((........))))))))))........((((((..(((....)))...))))))...........)))..((((((((((.............((((((.....))))))...))))..))))))..)))..)))))))))))))).))).))....))....))))))))...........))).)))))..)))))))))))............))))))).))).))))))))))))).........................))..))))...((((((((((.......)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2462.25.0	is_MIRNA
	VAL:	7.80	MeanVal:	153.334845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuaucuuuuuaucuuucuguguug------------guuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugc---acgaaucacuucaauuuuucgaauuca
            ++-+++++++++++-+++-+++++++||||||||||||+++++++++++--+++++---+++-----------++++++++----++-|||++-+++-++++++++++++++---+++
            ++|+++++++++++-+++-+++++++------------+++++++++++--+++++-||+++-----------++++++++----++----++-+++-++++++++++++++--|+++
    REV:    gu-auagaaaaauauaaaagcacaacuauuguauagcucaaacgucgaguuuaacau--uguuuaacuaauucauuguaguaacuacuuccugguuauugaaguugaaaagugu-agu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1140.miRNA:6728	uaucuuuuuaucuuucugugu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1140.miRNA:6729	aucuuuuuaucuuucuguguu
                                                                              *********************	67:::87	55--75	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1140.miRNA:6730	aacaucuuaauauuaacauug
                                                                             *********************	66:::86	54--74	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1140.miRNA:6731	aaacaucuuaauauuaacauu
                                                                               *********************	68:::88	56--76	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1140.miRNA:6732	acaucuuaauauuaacauugc
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1140.miRNA:6733	ucuuuuuaucuuucuguguug
>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1140
	aguauaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauaca
	.((((........((.(((((((((((.(((.((((((((((((((((((..(((((...(((...........((((((((....((.((.(((.((((((((((((((...(((..........................(((..((.((((((((........))))))))))........((((((..(((....)))...))))))...........)))..((((((((((.............((((((.....))))))...))))..))))))..)))..)))))))))))))).))).))....))....))))))))...........))).)))))..)))))))))))............))))))).))).)))))))))))))..(((((((.(((((....((((((.((....))...))))))....))))).))))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2462.29.0	is_MIRNA
	VAL:	7.80	MeanVal:	153.334845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuaucuuuuuaucuuucuguguug------------guuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugc---acgaaucacuucaauuuuucgaauuca
            ++-+++++++++++-+++-+++++++||||||||||||+++++++++++--+++++---+++-----------++++++++----++-|||++-+++-++++++++++++++---+++
            ++|+++++++++++-+++-+++++++------------+++++++++++--+++++-||+++-----------++++++++----++----++-+++-++++++++++++++--|+++
    REV:    gu-auagaaaaauauaaaagcacaacuauuguauagcucaaacgucgaguuuaacau--uguuuaacuaauucauuguaguaacuacuuccugguuauugaaguugaaaagugu-agu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1141.miRNA:6734	uaucuuuuuaucuuucugugu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1141.miRNA:6735	aucuuuuuaucuuucuguguu
                                                                              *********************	67:::87	55--75	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1141.miRNA:6736	aacaucuuaauauuaacauug
                                                                             *********************	66:::86	54--74	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1141.miRNA:6737	aaacaucuuaauauuaacauu
                                                                               *********************	68:::88	56--76	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1141.miRNA:6738	acaucuuaauauuaacauugc
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1141.miRNA:6739	ucuuuuuaucuuucuguguug
>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1141
	uaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaaua
	.((((....((.(((((((((((.(((.((((((((((((((((((..(((((...(((...........((((((((....((.((.(((.((((((((((((((...(((..........................(((..((.((((((((........))))))))))........((((((..(((....)))...))))))...........)))..((((((((((.............((((((.....))))))...))))..))))))..)))..)))))))))))))).))).))....))....))))))))...........))).)))))..)))))))))))............))))))).))).)))))))))))))...(((((((..........)))))))....)))).((((((((((.......)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2462.37.0	is_MIRNA
	VAL:	7.80	MeanVal:	153.334845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuaucuuuuuaucuuucuguguug------------guuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugc---acgaaucacuucaauuuuucgaauuca
            ++-+++++++++++-+++-+++++++||||||||||||+++++++++++--+++++---+++-----------++++++++----++-|||++-+++-++++++++++++++---+++
            ++|+++++++++++-+++-+++++++------------+++++++++++--+++++-||+++-----------++++++++----++----++-+++-++++++++++++++--|+++
    REV:    gu-auagaaaaauauaaaagcacaacuauuguauagcucaaacgucgaguuuaacau--uguuuaacuaauucauuguaguaacuacuuccugguuauugaaguugaaaagugu-agu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1142.miRNA:6740	uaucuuuuuaucuuucugugu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1142.miRNA:6741	aucuuuuuaucuuucuguguu
                                                                              *********************	67:::87	55--75	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1142.miRNA:6742	aacaucuuaauauuaacauug
                                                                             *********************	66:::86	54--74	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1142.miRNA:6743	aaacaucuuaauauuaacauu
                                                                               *********************	68:::88	56--76	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1142.miRNA:6744	acaucuuaauauuaacauugc
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1142.miRNA:6745	ucuuuuuaucuuucuguguug
>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1142
	acacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauacaauuucgag
	.((.(((((((((((.(((.((((((((((((((((((..(((((...(((...........((((((((....((.((.(((.((((((((((((((...(((..........................(((..((.((((((((........))))))))))........((((((..(((....)))...))))))...........)))..((((((((((.............((((((.....))))))...))))..))))))..)))..)))))))))))))).))).))....))....))))))))...........))).)))))..)))))))))))............))))))).))).)))))))))))))..........................((((((.((.((((((((((.......)))))))))))).)))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold2462.40.0	is_MIRNA
	VAL:	9.37	MeanVal:	181.556133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaucuuuuuaucuuucuguguug------------guuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugc---acgaaucacuucaauuuuucgaauuca
            +++++++++++-+++-+++++++||||||||||||+++++++++++--+++++---+++-----------++++++++----++-|||++-+++-++++++++++++++---+++
            +++++++++++-+++-+++++++------------+++++++++++--+++++-||+++-----------++++++++----++----++-+++-++++++++++++++--|+++
    REV:    auagaaaaauauaaaagcacaacuauuguauagcucaaacgucgaguuuaacau--uguuuaacuaauucauuguaguaacuacuuccugguuauugaaguugaaaagugu-agu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1143.miRNA:6746	aucuuuuuaucuuucuguguu
                                                                           *********************	64:::84	52--72	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1143.miRNA:6747	aacaucuuaauauuaacauug
                                                                          *********************	63:::83	51--71	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1143.miRNA:6748	aaacaucuuaauauuaacauu
                                                                            *********************	65:::85	53--73	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1143.miRNA:6749	acaucuuaauauuaacauugc
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1143.miRNA:6750	ucuuuuuaucuuucuguguug
                                                                         *********************	62:::82	50--70	>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1143.miRNA:6751	uaaacaucuuaauauuaacau
>>scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1143
	cuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauacaauuucgag
	.(((((((((((.(((.((((((((((((((((((..(((((...(((...........((((((((....((.((.(((.((((((((((((((...(((..........................(((..((.((((((((........))))))))))........((((((..(((....)))...))))))...........)))..((((((((((.............((((((.....))))))...))))..))))))..)))..)))))))))))))).))).))....))....))))))))...........))).)))))..)))))))))))............))))))).))).)))))))))))............................((((((.((.((((((((((.......)))))))))))).)))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold2484.454.0	is_MIRNA
	VAL:	0.91	MeanVal:	4.60658949999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugugucucgugaucuguuuuuauaguuu-gaucucagcaacug-aauguuaauu---gc
            +++-+++-++---++++-------+++--|++++-+++++++++|++++++++--|||++
            +++-+++-++--|++++|||||||+++---++++|+++++++++-++++++++-----++
    REV:    gacuuaguguua-agau-------ucguuuuuag-guuguugauguuguaguuugaaucg
                                             *********************	34:::54	33--52	>>scaffold2484.Lu0910.pre-miRNA:1144.miRNA:6752	cucagcaacug-aauguuaau
                                            *********************	33:::53	32--51	>>scaffold2484.Lu0910.pre-miRNA:1144.miRNA:6753	ucucagcaacug-aauguuaa
                                           *********************	32:::52	31--50	>>scaffold2484.Lu0910.pre-miRNA:1144.miRNA:6754	aucucagcaacug-aauguua
                                      *********************	27:::47	27--45	>>scaffold2484.Lu0910.pre-miRNA:1144.miRNA:6755	uuu-gaucucagcaacug-aa
                                       *********************	28:::48	28--46	>>scaffold2484.Lu0910.pre-miRNA:1144.miRNA:6756	uu-gaucucagcaacug-aau
                                   *********************	24:::44	24--43	>>scaffold2484.Lu0910.pre-miRNA:1144.miRNA:6757	uaguuu-gaucucagcaacug
>>scaffold2484.Lu0910.pre-miRNA:1144
	ucugugucucgugaucuguuuuuauaguuugaucucagcaacugaauguuaauugcauaaccuauuugucaucuuaacuaaguuuuaguggcuaauagguuaauugccaauuuuuguucuaguggaagaagaagagcagcuaaguuugauguuguaguuguuggauuuuugcuuagaauugugauucagc
	.(((.(((.((...((((.......(((..((((.(((((((((((((((((..((.(((((((((.(((((...(((...)))...))))).)))))))))..(((...(((((.(((.....))).)))))..))))).....)))))))).)))))))))))))...)))))))..)).))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2484.478.0	is_MIRNA
	VAL:	1.16	MeanVal:	5.68921699999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguuu-gaucucagcaacug-aauguuaauu---gc
            +++--|++++-+++++++++|++++++++--|||++
            +++---++++|+++++++++-++++++++-----++
    REV:    ucguuuuuag-guuguugauguuguaguuugaaucg
                     *********************	10:::30	9--28	>>scaffold2484.Lu0910.pre-miRNA:1145.miRNA:6758	cucagcaacug-aauguuaau
                    *********************	9:::29	8--27	>>scaffold2484.Lu0910.pre-miRNA:1145.miRNA:6759	ucucagcaacug-aauguuaa
                   *********************	8:::28	7--26	>>scaffold2484.Lu0910.pre-miRNA:1145.miRNA:6760	aucucagcaacug-aauguua
              *********************	3:::23	3--21	>>scaffold2484.Lu0910.pre-miRNA:1145.miRNA:6761	uuu-gaucucagcaacug-aa
               *********************	4:::24	4--22	>>scaffold2484.Lu0910.pre-miRNA:1145.miRNA:6762	uu-gaucucagcaacug-aau
                      *********************	11:::31	10--29	>>scaffold2484.Lu0910.pre-miRNA:1145.miRNA:6763	ucagcaacug-aauguuaauu
>>scaffold2484.Lu0910.pre-miRNA:1145
	uaguuugaucucagcaacugaauguuaauugcauaaccuauuugucaucuuaacuaaguuuuaguggcuaauagguuaauugccaauuuuuguucuaguggaagaagaagagcagcuaaguuugauguuguaguuguuggauuuuugcuuagaauugugauuca
	.(((..((((.(((((((((((((((((..((.(((((((((.(((((...(((...)))...))))).)))))))))..(((...(((((.(((.....))).)))))..))))).....)))))))).)))))))))))))...)))..((((....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.121.0	is_MIRNA
	VAL:	9.04	MeanVal:	215.268591	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++--++-+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++--++-+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1146.miRNA:6764	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1146.miRNA:6765	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1146.miRNA:6766	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1146.miRNA:6767	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1146.miRNA:6768	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1146.miRNA:6769	uccaauaaa-agucaaaugaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1146.miRNA:6770	caccauguuaagccuuuccaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1146.miRNA:6771	accauguuaagccuuuccaau
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1146.miRNA:6772	ucaccauguuaagccuuucca
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1146.miRNA:6773	uucaccauguuaagccuuucc
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1146.miRNA:6774	gguuucaccauguuaagccuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1146.miRNA:6775	guuucaccauguuaagccuuu
>scaffold2502.121.0	is_MIRNA
	VAL:	6.63	MeanVal:	111.716777	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugag-cauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaag-ggauaauguuuggcaugcauguugggaau
            ++++|+++++-+++++++++-++-++++-++++++++-|++-++++++++++++++++++++++--++
            ++++-+++++-+++++++++-++-++++|++++++++--++-++++++++++++++++++++++--++
    REV:    acucgguaaagcuguauuuuaaaguuuu-aaaguuuuaaccaauuauaaacuguacguacaaucucua
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6776	gag-cauuuggacaugaaaau
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6777	g-cauuuggacaugaaaauug
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6778	ag-cauuuggacaugaaaauu
                                                           *********************	48:::68	46--66	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6779	uuuggcaugcauguugggaau
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6780	-cauuuggacaugaaaauuga
                                            *********************	33:::53	32--51	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6781	caaaag-ggauaauguuuggc
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6782	gaaaauugaaaauuuucaaaa
                             *********************	18:::38	17--37	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6783	aaaauugaaaauuuucaaaag
                           *********************	16:::36	15--35	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6784	ugaaaauugaaaauuuucaaa
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6785	augaaaauugaaaauuuucaa
                       *********************	12:::32	11--31	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6786	gacaugaaaauugaaaauuuu
                        *********************	13:::33	12--32	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6787	acaugaaaauugaaaauuuuc
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147
	aauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua
	.((((...(((((...(((......)))...)))))(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((..((.((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).))..))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).))))...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.121.1	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	137.835384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++-----+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++-----+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1148.miRNA:6788	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1148.miRNA:6789	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1148.miRNA:6790	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1148.miRNA:6791	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1148.miRNA:6792	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1148.miRNA:6793	uccaauaaa-agucaaaugaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1148.miRNA:6794	caccauguuaagccuuuccaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1148.miRNA:6795	accauguuaagccuuuccaau
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1148.miRNA:6796	ucaccauguuaagccuuucca
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1148.miRNA:6797	uucaccauguuaagccuuucc
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1148.miRNA:6798	gguuucaccauguuaagccuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1148.miRNA:6799	guuucaccauguuaagccuuu
>scaffold2502.121.1	is_MIRNA
	VAL:	6.63	MeanVal:	111.716777	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugag-cauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaag-ggauaauguuuggcaugcauguugggaau
            ++++|+++++-+++++++++-++-++++-++++++++-|++-++++++++++++++++++++++--++
            ++++-+++++-+++++++++-++-++++|++++++++--++-++++++++++++++++++++++--++
    REV:    acucgguaaagcuguauuuuaaaguuuu-aaaguuuuaaccaauuauaaacuguacguacaaucucua
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6800	gag-cauuuggacaugaaaau
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6801	g-cauuuggacaugaaaauug
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6802	ag-cauuuggacaugaaaauu
                                                           *********************	48:::68	46--66	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6803	uuuggcaugcauguugggaau
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6804	-cauuuggacaugaaaauuga
                                            *********************	33:::53	32--51	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6805	caaaag-ggauaauguuuggc
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6806	gaaaauugaaaauuuucaaaa
                             *********************	18:::38	17--37	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6807	aaaauugaaaauuuucaaaag
                           *********************	16:::36	15--35	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6808	ugaaaauugaaaauuuucaaa
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6809	augaaaauugaaaauuuucaa
                       *********************	12:::32	11--31	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6810	gacaugaaaauugaaaauuuu
                        *********************	13:::33	12--32	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6811	acaugaaaauugaaaauuuuc
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149
	aauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua
	.((((...(((((...(((......)))...)))))(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((.....((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).....))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).))))...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.13.0	is_MIRNA
	VAL:	9.04	MeanVal:	215.268591	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++--++-+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++--++-+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1150.miRNA:6812	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1150.miRNA:6813	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1150.miRNA:6814	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1150.miRNA:6815	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1150.miRNA:6816	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1150.miRNA:6817	uccaauaaa-agucaaaugaa
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1150
	auuugacauuuauuuauagagauacgauaauguaacaucauuuuuuagucaucucugacauguauaacaauuauuagccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua
	.((((((((..((((.(((((((((...((((......)))).....)).)))))))...((.....)).........................))))...))))))))((((...(((((...(((......)))...)))))(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((..((.((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).))..))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).))))...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.13.1	is_MIRNA
	VAL:	9.04	MeanVal:	215.268591	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++--++-+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++--++-+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1151.miRNA:6818	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1151.miRNA:6819	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1151.miRNA:6820	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1151.miRNA:6821	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1151.miRNA:6822	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1151.miRNA:6823	uccaauaaa-agucaaaugaa
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1151
	auuugacauuuauuuauagagauacgauaauguaacaucauuuuuuagucaucucugacauguauaacaauuauuagccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua
	..(((((.........(((((((((...((((......)))).....)).)))))))...................((((.((((((((((....)))))....))))).))))............)))))........((((.(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((..((.((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).))..))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).))))))))....

###########################################################################################################################

>scaffold2502.13.2	is_MIRNA
	VAL:	9.04	MeanVal:	215.268591	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++--++-+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++--++-+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1152.miRNA:6824	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1152.miRNA:6825	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1152.miRNA:6826	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1152.miRNA:6827	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1152.miRNA:6828	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1152.miRNA:6829	uccaauaaa-agucaaaugaa
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1152
	auuugacauuuauuuauagagauacgauaauguaacaucauuuuuuagucaucucugacauguauaacaauuauuagccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua
	.((((((((..((((.(((((((((...((((......)))).....)).)))))))...((..(((......)))..))..............))))...))))))))((((...(((((...(((......)))...)))))(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((..((.((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).))..))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).))))...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.133.0	is_MIRNA
	VAL:	9.04	MeanVal:	215.268591	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++--++-+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++--++-+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1153.miRNA:6830	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1153.miRNA:6831	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1153.miRNA:6832	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1153.miRNA:6833	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1153.miRNA:6834	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1153.miRNA:6835	uccaauaaa-agucaaaugaa
                                 *********************	22:::42	22--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1153.miRNA:6836	uguuaagccuuuccaauaaa-
                                  *********************	23:::43	23--42	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1153.miRNA:6837	guuaagccuuuccaauaaa-a
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1153.miRNA:6838	auguuaagccuuuccaauaaa
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1153.miRNA:6839	cauguuaagccuuuccaauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1153.miRNA:6840	caccauguuaagccuuuccaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1153.miRNA:6841	ccauguuaagccuuuccaaua
>scaffold2502.133.0	is_MIRNA
	VAL:	6.63	MeanVal:	111.617401333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauugag-cauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaag-ggauaauguuuggcaugcauguugggaau
            ++++-++++|+++++-+++++++++-++-++++-++++++++-|++-++++++++++++++++++++++--++
            ++++|++++-+++++-+++++++++-++-++++|++++++++--++-++++++++++++++++++++++--++
    REV:    cuuu-acucgguaaagcuguauuuuaaaguuuu-aaaguuuuaaccaauuauaaacuguacguacaaucucua
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154.miRNA:6842	aaauugag-cauuuggacaug
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154.miRNA:6843	auugag-cauuuggacaugaa
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154.miRNA:6844	aauugag-cauuuggacauga
                                                           *********************	48:::68	46--66	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154.miRNA:6845	uaauguuuggcaugcauguug
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154.miRNA:6846	uugag-cauuuggacaugaaa
                                            *********************	33:::53	32--51	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154.miRNA:6847	auuuucaaaag-ggauaaugu
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154.miRNA:6848	gaaaauugaaaauuuucaaaa
                                  *********************	23:::43	22--42	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154.miRNA:6849	aaaauugaaaauuuucaaaag
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154.miRNA:6850	ugaaaauugaaaauuuucaaa
                               *********************	20:::40	19--39	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154.miRNA:6851	augaaaauugaaaauuuucaa
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154.miRNA:6852	gacaugaaaauugaaaauuuu
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154.miRNA:6853	caugaaaauugaaaauuuuca
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154
	ccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg
	.((((((....))......((((.(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((..((.((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).))..))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).))))))))..))))

###########################################################################################################################

>scaffold2502.133.1	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	137.835384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++-----+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++-----+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1155.miRNA:6854	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1155.miRNA:6855	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1155.miRNA:6856	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1155.miRNA:6857	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1155.miRNA:6858	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1155.miRNA:6859	uccaauaaa-agucaaaugaa
                                 *********************	22:::42	22--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1155.miRNA:6860	uguuaagccuuuccaauaaa-
                                  *********************	23:::43	23--42	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1155.miRNA:6861	guuaagccuuuccaauaaa-a
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1155.miRNA:6862	auguuaagccuuuccaauaaa
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1155.miRNA:6863	cauguuaagccuuuccaauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1155.miRNA:6864	caccauguuaagccuuuccaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1155.miRNA:6865	ccauguuaagccuuuccaaua
>scaffold2502.133.1	is_MIRNA
	VAL:	6.63	MeanVal:	111.617401333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauugag-cauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaag-ggauaauguuuggcaugcauguugggaau
            ++++-++++|+++++-+++++++++-++-++++-++++++++-|++-++++++++++++++++++++++--++
            ++++|++++-+++++-+++++++++-++-++++|++++++++--++-++++++++++++++++++++++--++
    REV:    cuuu-acucgguaaagcuguauuuuaaaguuuu-aaaguuuuaaccaauuauaaacuguacguacaaucucua
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156.miRNA:6866	aaauugag-cauuuggacaug
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156.miRNA:6867	auugag-cauuuggacaugaa
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156.miRNA:6868	aauugag-cauuuggacauga
                                                           *********************	48:::68	46--66	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156.miRNA:6869	uaauguuuggcaugcauguug
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156.miRNA:6870	uugag-cauuuggacaugaaa
                                            *********************	33:::53	32--51	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156.miRNA:6871	auuuucaaaag-ggauaaugu
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156.miRNA:6872	gaaaauugaaaauuuucaaaa
                                  *********************	23:::43	22--42	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156.miRNA:6873	aaaauugaaaauuuucaaaag
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156.miRNA:6874	ugaaaauugaaaauuuucaaa
                               *********************	20:::40	19--39	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156.miRNA:6875	augaaaauugaaaauuuucaa
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156.miRNA:6876	gacaugaaaauugaaaauuuu
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156.miRNA:6877	caugaaaauugaaaauuuuca
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156
	ccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg
	.((((((....))......((((.(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((.....((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).....))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).))))))))..))))

###########################################################################################################################

>scaffold2502.136.0	is_MIRNA
	VAL:	9.04	MeanVal:	215.268591	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++--++-+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++--++-+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1157.miRNA:6878	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1157.miRNA:6879	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1157.miRNA:6880	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1157.miRNA:6881	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1157.miRNA:6882	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1157.miRNA:6883	uccaauaaa-agucaaaugaa
                                 *********************	22:::42	22--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1157.miRNA:6884	uguuaagccuuuccaauaaa-
                                  *********************	23:::43	23--42	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1157.miRNA:6885	guuaagccuuuccaauaaa-a
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1157.miRNA:6886	auguuaagccuuuccaauaaa
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1157.miRNA:6887	cauguuaagccuuuccaauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1157.miRNA:6888	caccauguuaagccuuuccaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1157.miRNA:6889	ccauguuaagccuuuccaaua
>scaffold2502.136.0	is_MIRNA
	VAL:	6.63	MeanVal:	111.617401333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauugag-cauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaag-ggauaauguuuggcaugcauguugggaau
            ++++-++++|+++++-+++++++++-++-++++-++++++++-|++-++++++++++++++++++++++--++
            ++++|++++-+++++-+++++++++-++-++++|++++++++--++-++++++++++++++++++++++--++
    REV:    cuuu-acucgguaaagcuguauuuuaaaguuuu-aaaguuuuaaccaauuauaaacuguacguacaaucucua
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158.miRNA:6890	aaauugag-cauuuggacaug
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158.miRNA:6891	auugag-cauuuggacaugaa
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158.miRNA:6892	aauugag-cauuuggacauga
                                                           *********************	48:::68	46--66	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158.miRNA:6893	uaauguuuggcaugcauguug
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158.miRNA:6894	uugag-cauuuggacaugaaa
                                            *********************	33:::53	32--51	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158.miRNA:6895	auuuucaaaag-ggauaaugu
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158.miRNA:6896	gaaaauugaaaauuuucaaaa
                                  *********************	23:::43	22--42	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158.miRNA:6897	aaaauugaaaauuuucaaaag
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158.miRNA:6898	ugaaaauugaaaauuuucaaa
                               *********************	20:::40	19--39	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158.miRNA:6899	augaaaauugaaaauuuucaa
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158.miRNA:6900	gacaugaaaauugaaaauuuu
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158.miRNA:6901	caugaaaauugaaaauuuuca
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158
	uagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc
	.(((......)))...((((.(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((..((.((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).))..))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.136.1	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	137.835384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++-----+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++-----+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1159.miRNA:6902	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1159.miRNA:6903	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1159.miRNA:6904	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1159.miRNA:6905	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1159.miRNA:6906	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1159.miRNA:6907	uccaauaaa-agucaaaugaa
                                 *********************	22:::42	22--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1159.miRNA:6908	uguuaagccuuuccaauaaa-
                                  *********************	23:::43	23--42	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1159.miRNA:6909	guuaagccuuuccaauaaa-a
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1159.miRNA:6910	auguuaagccuuuccaauaaa
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1159.miRNA:6911	cauguuaagccuuuccaauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1159.miRNA:6912	caccauguuaagccuuuccaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1159.miRNA:6913	ccauguuaagccuuuccaaua
>scaffold2502.136.1	is_MIRNA
	VAL:	6.63	MeanVal:	111.617401333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauugag-cauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaag-ggauaauguuuggcaugcauguugggaau
            ++++-++++|+++++-+++++++++-++-++++-++++++++-|++-++++++++++++++++++++++--++
            ++++|++++-+++++-+++++++++-++-++++|++++++++--++-++++++++++++++++++++++--++
    REV:    cuuu-acucgguaaagcuguauuuuaaaguuuu-aaaguuuuaaccaauuauaaacuguacguacaaucucua
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160.miRNA:6914	aaauugag-cauuuggacaug
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160.miRNA:6915	auugag-cauuuggacaugaa
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160.miRNA:6916	aauugag-cauuuggacauga
                                                           *********************	48:::68	46--66	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160.miRNA:6917	uaauguuuggcaugcauguug
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160.miRNA:6918	uugag-cauuuggacaugaaa
                                            *********************	33:::53	32--51	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160.miRNA:6919	auuuucaaaag-ggauaaugu
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160.miRNA:6920	gaaaauugaaaauuuucaaaa
                                  *********************	23:::43	22--42	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160.miRNA:6921	aaaauugaaaauuuucaaaag
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160.miRNA:6922	ugaaaauugaaaauuuucaaa
                               *********************	20:::40	19--39	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160.miRNA:6923	augaaaauugaaaauuuucaa
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160.miRNA:6924	gacaugaaaauugaaaauuuu
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160.miRNA:6925	caugaaaauugaaaauuuuca
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160
	uagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc
	.(((......)))...((((.(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((.....((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).....))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.151.0	is_MIRNA
	VAL:	9.04	MeanVal:	215.268591	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++--++-+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++--++-+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1161.miRNA:6926	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1161.miRNA:6927	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1161.miRNA:6928	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1161.miRNA:6929	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1161.miRNA:6930	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1161.miRNA:6931	uccaauaaa-agucaaaugaa
                                 *********************	22:::42	22--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1161.miRNA:6932	uguuaagccuuuccaauaaa-
                                  *********************	23:::43	23--42	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1161.miRNA:6933	guuaagccuuuccaauaaa-a
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1161.miRNA:6934	auguuaagccuuuccaauaaa
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1161.miRNA:6935	cauguuaagccuuuccaauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1161.miRNA:6936	caccauguuaagccuuuccaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1161.miRNA:6937	ccauguuaagccuuuccaaua
>scaffold2502.151.0	is_MIRNA
	VAL:	6.63	MeanVal:	111.617401333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauugag-cauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaag-ggauaauguuuggcaugcauguugggaau
            ++++-++++|+++++-+++++++++-++-++++-++++++++-|++-++++++++++++++++++++++--++
            ++++|++++-+++++-+++++++++-++-++++|++++++++--++-++++++++++++++++++++++--++
    REV:    cuuu-acucgguaaagcuguauuuuaaaguuuu-aaaguuuuaaccaauuauaaacuguacguacaaucucua
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162.miRNA:6938	aaauugag-cauuuggacaug
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162.miRNA:6939	auugag-cauuuggacaugaa
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162.miRNA:6940	aauugag-cauuuggacauga
                                                           *********************	48:::68	46--66	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162.miRNA:6941	uaauguuuggcaugcauguug
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162.miRNA:6942	uugag-cauuuggacaugaaa
                                            *********************	33:::53	32--51	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162.miRNA:6943	auuuucaaaag-ggauaaugu
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162.miRNA:6944	gaaaauugaaaauuuucaaaa
                                  *********************	23:::43	22--42	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162.miRNA:6945	aaaauugaaaauuuucaaaag
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162.miRNA:6946	ugaaaauugaaaauuuucaaa
                               *********************	20:::40	19--39	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162.miRNA:6947	augaaaauugaaaauuuucaa
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162.miRNA:6948	gacaugaaaauugaaaauuuu
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162.miRNA:6949	caugaaaauugaaaauuuuca
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162
	cgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc
	.((((.(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((..((.((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).))..))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.151.1	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	137.835384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++-----+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++-----+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1163.miRNA:6950	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1163.miRNA:6951	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1163.miRNA:6952	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1163.miRNA:6953	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1163.miRNA:6954	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1163.miRNA:6955	uccaauaaa-agucaaaugaa
                                 *********************	22:::42	22--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1163.miRNA:6956	uguuaagccuuuccaauaaa-
                                  *********************	23:::43	23--42	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1163.miRNA:6957	guuaagccuuuccaauaaa-a
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1163.miRNA:6958	auguuaagccuuuccaauaaa
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1163.miRNA:6959	cauguuaagccuuuccaauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1163.miRNA:6960	caccauguuaagccuuuccaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1163.miRNA:6961	ccauguuaagccuuuccaaua
>scaffold2502.151.1	is_MIRNA
	VAL:	6.63	MeanVal:	111.617401333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauugag-cauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaag-ggauaauguuuggcaugcauguugggaau
            ++++-++++|+++++-+++++++++-++-++++-++++++++-|++-++++++++++++++++++++++--++
            ++++|++++-+++++-+++++++++-++-++++|++++++++--++-++++++++++++++++++++++--++
    REV:    cuuu-acucgguaaagcuguauuuuaaaguuuu-aaaguuuuaaccaauuauaaacuguacguacaaucucua
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164.miRNA:6962	aaauugag-cauuuggacaug
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164.miRNA:6963	auugag-cauuuggacaugaa
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164.miRNA:6964	aauugag-cauuuggacauga
                                                           *********************	48:::68	46--66	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164.miRNA:6965	uaauguuuggcaugcauguug
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164.miRNA:6966	uugag-cauuuggacaugaaa
                                            *********************	33:::53	32--51	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164.miRNA:6967	auuuucaaaag-ggauaaugu
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164.miRNA:6968	gaaaauugaaaauuuucaaaa
                                  *********************	23:::43	22--42	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164.miRNA:6969	aaaauugaaaauuuucaaaag
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164.miRNA:6970	ugaaaauugaaaauuuucaaa
                               *********************	20:::40	19--39	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164.miRNA:6971	augaaaauugaaaauuuucaa
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164.miRNA:6972	gacaugaaaauugaaaauuuu
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164.miRNA:6973	caugaaaauugaaaauuuuca
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164
	cgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc
	.((((.(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((.....((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).....))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.156.0	is_MIRNA
	VAL:	9.04	MeanVal:	215.268591	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++--++-+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++--++-+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1165.miRNA:6974	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1165.miRNA:6975	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1165.miRNA:6976	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1165.miRNA:6977	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1165.miRNA:6978	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1165.miRNA:6979	uccaauaaa-agucaaaugaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1165.miRNA:6980	caccauguuaagccuuuccaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1165.miRNA:6981	accauguuaagccuuuccaau
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1165.miRNA:6982	ucaccauguuaagccuuucca
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1165.miRNA:6983	uucaccauguuaagccuuucc
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1165.miRNA:6984	gguuucaccauguuaagccuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1165.miRNA:6985	guuucaccauguuaagccuuu
>scaffold2502.156.0	is_MIRNA
	VAL:	6.63	MeanVal:	111.716777	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugag-cauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaag-ggauaauguuuggcaugcauguugggaau
            ++++|+++++-+++++++++-++-++++-++++++++-|++-++++++++++++++++++++++--++
            ++++-+++++-+++++++++-++-++++|++++++++--++-++++++++++++++++++++++--++
    REV:    acucgguaaagcuguauuuuaaaguuuu-aaaguuuuaaccaauuauaaacuguacguacaaucucua
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166.miRNA:6986	gag-cauuuggacaugaaaau
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166.miRNA:6987	g-cauuuggacaugaaaauug
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166.miRNA:6988	ag-cauuuggacaugaaaauu
                                                           *********************	48:::68	46--66	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166.miRNA:6989	uuuggcaugcauguugggaau
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166.miRNA:6990	-cauuuggacaugaaaauuga
                                            *********************	33:::53	32--51	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166.miRNA:6991	caaaag-ggauaauguuuggc
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166.miRNA:6992	gaaaauugaaaauuuucaaaa
                             *********************	18:::38	17--37	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166.miRNA:6993	aaaauugaaaauuuucaaaag
                           *********************	16:::36	15--35	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166.miRNA:6994	ugaaaauugaaaauuuucaaa
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166.miRNA:6995	augaaaauugaaaauuuucaa
                       *********************	12:::32	11--31	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166.miRNA:6996	gacaugaaaauugaaaauuuu
                        *********************	13:::33	12--32	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166.miRNA:6997	acaugaaaauugaaaauuuuc
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166
	uugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau
	.(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((..((.((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).))..))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.156.1	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	137.835384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++-----+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++-----+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1167.miRNA:6998	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1167.miRNA:6999	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1167.miRNA:7000	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1167.miRNA:7001	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1167.miRNA:7002	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1167.miRNA:7003	uccaauaaa-agucaaaugaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1167.miRNA:7004	caccauguuaagccuuuccaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1167.miRNA:7005	accauguuaagccuuuccaau
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1167.miRNA:7006	ucaccauguuaagccuuucca
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1167.miRNA:7007	uucaccauguuaagccuuucc
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1167.miRNA:7008	gguuucaccauguuaagccuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1167.miRNA:7009	guuucaccauguuaagccuuu
>scaffold2502.156.1	is_MIRNA
	VAL:	6.63	MeanVal:	111.716777	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugag-cauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaag-ggauaauguuuggcaugcauguugggaau
            ++++|+++++-+++++++++-++-++++-++++++++-|++-++++++++++++++++++++++--++
            ++++-+++++-+++++++++-++-++++|++++++++--++-++++++++++++++++++++++--++
    REV:    acucgguaaagcuguauuuuaaaguuuu-aaaguuuuaaccaauuauaaacuguacguacaaucucua
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168.miRNA:7010	gag-cauuuggacaugaaaau
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168.miRNA:7011	g-cauuuggacaugaaaauug
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168.miRNA:7012	ag-cauuuggacaugaaaauu
                                                           *********************	48:::68	46--66	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168.miRNA:7013	uuuggcaugcauguugggaau
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168.miRNA:7014	-cauuuggacaugaaaauuga
                                            *********************	33:::53	32--51	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168.miRNA:7015	caaaag-ggauaauguuuggc
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168.miRNA:7016	gaaaauugaaaauuuucaaaa
                             *********************	18:::38	17--37	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168.miRNA:7017	aaaauugaaaauuuucaaaag
                           *********************	16:::36	15--35	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168.miRNA:7018	ugaaaauugaaaauuuucaaa
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168.miRNA:7019	augaaaauugaaaauuuucaa
                       *********************	12:::32	11--31	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168.miRNA:7020	gacaugaaaauugaaaauuuu
                        *********************	13:::33	12--32	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168.miRNA:7021	acaugaaaauugaaaauuuuc
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168
	uugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau
	.(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((.....((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).....))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.160.0	is_MIRNA
	VAL:	9.04	MeanVal:	215.268591	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++--++-+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++--++-+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1169.miRNA:7022	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1169.miRNA:7023	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1169.miRNA:7024	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1169.miRNA:7025	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1169.miRNA:7026	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1169.miRNA:7027	uccaauaaa-agucaaaugaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1169.miRNA:7028	gguuucaccauguuaagccuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1169.miRNA:7029	guuucaccauguuaagccuuu
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1169.miRNA:7030	agguuucaccauguuaagccu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1169.miRNA:7031	aagguuucaccauguuaagcc
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1169.miRNA:7032	aucaagguuucaccauguuaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1169.miRNA:7033	ucaagguuucaccauguuaag
>scaffold2502.160.0	is_MIRNA
	VAL:	3.61	MeanVal:	60.853279	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaag-ggauaauguuuggcaugcauguugggaau
            +++++-+++++++++-++-++++-++++++++-|++-++++++++++++++++++++++--++
            +++++-+++++++++-++-++++|++++++++--++-++++++++++++++++++++++--++
    REV:    guaaagcuguauuuuaaaguuuu-aaaguuuuaaccaauuauaaacuguacguacaaucucua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:7034	auuuggacaugaaaauugaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:7035	uuggacaugaaaauugaaaau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:7036	uuuggacaugaaaauugaaaa
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:7037	caugcauguugggaau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:7038	uggacaugaaaauugaaaauu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:7039	g-ggauaauguuuggcaugca
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:7040	gaaaauugaaaauuuucaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:7041	aaaauugaaaauuuucaaaag
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:7042	ugaaaauugaaaauuuucaaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:7043	augaaaauugaaaauuuucaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:7044	gacaugaaaauugaaaauuuu
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:7045	acaugaaaauugaaaauuuuc
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170
	gcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaaugg
	.(((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((..((.((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).))..))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.160.1	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	137.835384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++-----+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++-----+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1171.miRNA:7046	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1171.miRNA:7047	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1171.miRNA:7048	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1171.miRNA:7049	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1171.miRNA:7050	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1171.miRNA:7051	uccaauaaa-agucaaaugaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1171.miRNA:7052	gguuucaccauguuaagccuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1171.miRNA:7053	guuucaccauguuaagccuuu
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1171.miRNA:7054	agguuucaccauguuaagccu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1171.miRNA:7055	aagguuucaccauguuaagcc
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1171.miRNA:7056	aucaagguuucaccauguuaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1171.miRNA:7057	ucaagguuucaccauguuaag
>scaffold2502.160.1	is_MIRNA
	VAL:	3.61	MeanVal:	60.853279	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaag-ggauaauguuuggcaugcauguugggaau
            +++++-+++++++++-++-++++-++++++++-|++-++++++++++++++++++++++--++
            +++++-+++++++++-++-++++|++++++++--++-++++++++++++++++++++++--++
    REV:    guaaagcuguauuuuaaaguuuu-aaaguuuuaaccaauuauaaacuguacguacaaucucua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:7058	auuuggacaugaaaauugaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:7059	uuggacaugaaaauugaaaau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:7060	uuuggacaugaaaauugaaaa
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:7061	caugcauguugggaau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:7062	uggacaugaaaauugaaaauu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:7063	g-ggauaauguuuggcaugca
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:7064	gaaaauugaaaauuuucaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:7065	aaaauugaaaauuuucaaaag
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:7066	ugaaaauugaaaauuuucaaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:7067	augaaaauugaaaauuuucaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:7068	gacaugaaaauugaaaauuuu
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:7069	acaugaaaauugaaaauuuuc
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172
	gcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaaugg
	.(((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((.....((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).....))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.167.0	is_MIRNA
	VAL:	9.04	MeanVal:	215.268591	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++--++-+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++--++-+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1173.miRNA:7070	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1173.miRNA:7071	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1173.miRNA:7072	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1173.miRNA:7073	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1173.miRNA:7074	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1173.miRNA:7075	uccaauaaa-agucaaaugaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1173.miRNA:7076	aaucaagguuucaccauguua
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1173.miRNA:7077	aucaagguuucaccauguuaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1173.miRNA:7078	aaaaucaagguuucaccaugu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1173.miRNA:7079	aaaucaagguuucaccauguu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1173.miRNA:7080	agaaaaucaagguuucaccau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1173.miRNA:7081	gaaaaucaagguuucaccaug
>scaffold2502.167.0	is_MIRNA
	VAL:	3.81	MeanVal:	63.986718	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacaugaaaauugaaaauuuucaaaag-ggauaauguuuggcaugcauguugggaau
            +++++++++-++-++++-++++++++-|++-++++++++++++++++++++++--++
            +++++++++-++-++++|++++++++--++-++++++++++++++++++++++--++
    REV:    cuguauuuuaaaguuuu-aaaguuuuaaccaauuauaaacuguacguacaaucucua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:7082	acaugaaaauugaaaauuuuc
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:7083	augaaaauugaaaauuuucaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:7084	caugaaaauugaaaauuuuca
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:7085	uguugggaau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:7086	ugaaaauugaaaauuuucaaa
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:7087	aauguuuggcaugcauguugg
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:7088	gaaaauugaaaauuuucaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:7089	aaaauugaaaauuuucaaaag
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:7090	augaaaauugaaaauuuucaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:7091	ugaaaauugaaaauuuucaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:7092	acaugaaaauugaaaauuuuc
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:7093	caugaaaauugaaaauuuuca
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174
	gacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua
	(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((..((.((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).))..))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).)))))))))...((((.......)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.167.1	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	137.835384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++-----+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++-----+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1175.miRNA:7094	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1175.miRNA:7095	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1175.miRNA:7096	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1175.miRNA:7097	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1175.miRNA:7098	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1175.miRNA:7099	uccaauaaa-agucaaaugaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1175.miRNA:7100	aaucaagguuucaccauguua
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1175.miRNA:7101	aucaagguuucaccauguuaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1175.miRNA:7102	aaaaucaagguuucaccaugu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1175.miRNA:7103	aaaucaagguuucaccauguu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1175.miRNA:7104	agaaaaucaagguuucaccau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1175.miRNA:7105	gaaaaucaagguuucaccaug
>scaffold2502.167.1	is_MIRNA
	VAL:	3.81	MeanVal:	63.986718	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacaugaaaauugaaaauuuucaaaag-ggauaauguuuggcaugcauguugggaau
            +++++++++-++-++++-++++++++-|++-++++++++++++++++++++++--++
            +++++++++-++-++++|++++++++--++-++++++++++++++++++++++--++
    REV:    cuguauuuuaaaguuuu-aaaguuuuaaccaauuauaaacuguacguacaaucucua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:7106	acaugaaaauugaaaauuuuc
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:7107	augaaaauugaaaauuuucaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:7108	caugaaaauugaaaauuuuca
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:7109	uguugggaau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:7110	ugaaaauugaaaauuuucaaa
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:7111	aauguuuggcaugcauguugg
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:7112	gaaaauugaaaauuuucaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:7113	aaaauugaaaauuuucaaaag
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:7114	augaaaauugaaaauuuucaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:7115	ugaaaauugaaaauuuucaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:7116	acaugaaaauugaaaauuuuc
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:7117	caugaaaauugaaaauuuuca
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176
	gacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua
	(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((.....((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).....))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).)))))))))...((((.......)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.172.0	is_MIRNA
	VAL:	9.04	MeanVal:	215.268591	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++--++-+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++--++-+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1177.miRNA:7118	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1177.miRNA:7119	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1177.miRNA:7120	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1177.miRNA:7121	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1177.miRNA:7122	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1177.miRNA:7123	uccaauaaa-agucaaaugaa
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1177
	gaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauac
	.((((((..(((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((..((.((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).))..))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))).)))..)))))).(((.((((((...)))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.172.1	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	137.835384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++-----+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++-----+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1178.miRNA:7124	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1178.miRNA:7125	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1178.miRNA:7126	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1178.miRNA:7127	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1178.miRNA:7128	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1178.miRNA:7129	uccaauaaa-agucaaaugaa
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1178
	gaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauac
	.((((((..(((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((.....((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).....))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))).)))..)))))).(((.((((((...)))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.180.0	is_MIRNA
	VAL:	9.04	MeanVal:	215.268591	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++--++-+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++--++-+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1179.miRNA:7130	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1179.miRNA:7131	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1179.miRNA:7132	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1179.miRNA:7133	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1179.miRNA:7134	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1179.miRNA:7135	uccaauaaa-agucaaaugaa
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1179
	aaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauac
	.(((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((..((.((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).))..))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))).))).......((((..((((((...)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.180.1	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	137.835384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++-----+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++-----+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1180.miRNA:7136	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1180.miRNA:7137	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1180.miRNA:7138	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1180.miRNA:7139	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1180.miRNA:7140	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1180.miRNA:7141	uccaauaaa-agucaaaugaa
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1180
	aaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauac
	.(((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((.....((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).....))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))).))).......((((..((((((...)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.184.0	is_MIRNA
	VAL:	9.04	MeanVal:	215.268591	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++--++-+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++--++-+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1181.miRNA:7142	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1181.miRNA:7143	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1181.miRNA:7144	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1181.miRNA:7145	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1181.miRNA:7146	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1181.miRNA:7147	uccaauaaa-agucaaaugaa
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1181
	uuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauac
	.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((..((.((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).))..))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..))))))))...........((((..((((((...)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.184.1	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	137.835384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++-----+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++-----+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1182.miRNA:7148	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1182.miRNA:7149	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1182.miRNA:7150	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1182.miRNA:7151	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1182.miRNA:7152	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1182.miRNA:7153	uccaauaaa-agucaaaugaa
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1182
	uuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauac
	.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((.....((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).....))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..))))))))...........((((..((((((...)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.194.0	is_MIRNA
	VAL:	9.04	MeanVal:	215.268591	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++--++-+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++--++-+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1183.miRNA:7154	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1183.miRNA:7155	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1183.miRNA:7156	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1183.miRNA:7157	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1183.miRNA:7158	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1183.miRNA:7159	uccaauaaa-agucaaaugaa
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1183
	ggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc
	((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((..((.((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).))..))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).)).....(((((((....)))))))....((((((...)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.194.1	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	137.835384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++-----+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++-----+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1184.miRNA:7160	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1184.miRNA:7161	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1184.miRNA:7162	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1184.miRNA:7163	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1184.miRNA:7164	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1184.miRNA:7165	uccaauaaa-agucaaaugaa
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1184
	ggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc
	((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((.....((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).....))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).)).....(((((((....)))))))....((((((...)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.196.0	is_MIRNA
	VAL:	9.04	MeanVal:	215.268591	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++--++-+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++--++-+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1185.miRNA:7166	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1185.miRNA:7167	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1185.miRNA:7168	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1185.miRNA:7169	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1185.miRNA:7170	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1185.miRNA:7171	uccaauaaa-agucaaaugaa
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1185
	auaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauac
	.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((..((.((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).))..))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..))))))))))))))))))))))...((((((((....)))))))).((((..((((((...)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.196.1	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	137.835384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++-----+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++-----+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1186.miRNA:7172	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1186.miRNA:7173	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1186.miRNA:7174	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1186.miRNA:7175	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1186.miRNA:7176	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1186.miRNA:7177	uccaauaaa-agucaaaugaa
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1186
	auaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauac
	.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((.....((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).....))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..))))))))))))))))))))))...((((((((....)))))))).((((..((((((...)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.251.0	is_MIRNA
	VAL:	7.84	MeanVal:	129.555688	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caaauauuaaccaauuuugaaau-uuugaaauuuuaugucgaaa----uggcucauuucca
            +++++++++-++---+++++++-|+++-++-++++++++++++-||||+++----++++++
            +++++++++-++--|+++++++--+++-++-++++++++++++-----+++||||++++++
    REV:    guuuauaaucgggu-aaacuuuucaaaguugaaaguacaguuuaaacaacc----aaaggu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1187.miRNA:7178	aaauauuaaccaauuuugaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1187.miRNA:7179	aauauuaaccaauuuugaaau
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1187.miRNA:7180	auauuaaccaauuuugaaau-
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1187.miRNA:7181	uauuaaccaauuuugaaau-u
                 *********************	6:::26	6--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1187.miRNA:7182	auuaaccaauuuugaaau-uu
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1187.miRNA:7183	uuaaccaauuuugaaau-uuu
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1187
	agccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacguuaacuucuuuggaaaccaacaaauuugacaugaaaguugaaacuuuucaaaugggcuaauauuug
	.((............(((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).)))))))))))))))))))........(((((((.......(((.....((((((.((..(((.......)))..)).))))))....)))........)))))))....))....(((((((((.((...(((((((.(((.((.((((((((((((.(((....((((((..............))))))))).....)))))))))))).)).)))..)))))))..)).)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold2502.265.0	is_MIRNA
	VAL:	7.84	MeanVal:	129.555688	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caaauauuaaccaauuuugaaau-uuugaaauuuuaugucgaaa----uggcucauuucca
            +++++++++-++---+++++++-|+++-++-++++++++++++-||||+++----++++++
            +++++++++-++--|+++++++--+++-++-++++++++++++-----+++||||++++++
    REV:    guuuauaaucgggu-aaacuuuucaaaguugaaaguacaguuuaaacaacc----aaaggu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1188.miRNA:7184	aaauauuaaccaauuuugaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1188.miRNA:7185	aauauuaaccaauuuugaaau
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1188.miRNA:7186	auauuaaccaauuuugaaau-
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1188.miRNA:7187	uauuaaccaauuuugaaau-u
                 *********************	6:::26	6--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1188.miRNA:7188	auuaaccaauuuugaaau-uu
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1188.miRNA:7189	uuaaccaauuuugaaau-uuu
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1188
	aagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacguuaacuucuuuggaaaccaacaaauuugacaugaaaguugaaacuuuucaaaugggcuaauauuug
	.(((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).)))))))))))))))))))........(((((((.......(((.....((((((.((..(((.......)))..)).))))))....)))........)))))))..........(((((((((.((...(((((((.(((.((.((((((((((((.(((....((((((..............))))))))).....)))))))))))).)).)))..)))))))..)).)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold2502.28.0	is_MIRNA
	VAL:	9.04	MeanVal:	215.268591	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++--++-+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++--++-+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1189.miRNA:7190	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1189.miRNA:7191	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1189.miRNA:7192	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1189.miRNA:7193	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1189.miRNA:7194	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1189.miRNA:7195	uccaauaaa-agucaaaugaa
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1189
	auagagauacgauaauguaacaucauuuuuuagucaucucugacauguauaacaauuauuagccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg
	.(((((((((...((((......)))).....)).)))))))....((((...........((((.((((((((((....)))))....))))).))))..(((((...(((......)))...)))))(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((..((.((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).))..))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).)))).....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.28.1	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	137.835384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++-----+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++-----+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1190.miRNA:7196	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1190.miRNA:7197	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1190.miRNA:7198	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1190.miRNA:7199	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1190.miRNA:7200	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1190.miRNA:7201	uccaauaaa-agucaaaugaa
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1190
	auagagauacgauaauguaacaucauuuuuuagucaucucugacauguauaacaauuauuagccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg
	.(((((((((...((((......)))).....)).)))))))....((((...........((((.((((((((((....)))))....))))).))))..(((((...(((......)))...)))))(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((.....((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).....))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).)))).....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.34.0	is_MIRNA
	VAL:	9.04	MeanVal:	215.268591	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++--++-+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++--++-+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1191.miRNA:7202	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1191.miRNA:7203	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1191.miRNA:7204	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1191.miRNA:7205	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1191.miRNA:7206	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1191.miRNA:7207	uccaauaaa-agucaaaugaa
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1191
	auacgauaauguaacaucauuuuuuagucaucucugacauguauaacaauuauuagccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc
	.((((..((((...............((((....)))).................((((.((((((((((....)))))....))))).)))).))))..))))..............((((.(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((..((.((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).))..))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.34.1	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	137.835384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++-----+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++-----+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1192.miRNA:7208	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1192.miRNA:7209	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1192.miRNA:7210	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1192.miRNA:7211	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1192.miRNA:7212	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1192.miRNA:7213	uccaauaaa-agucaaaugaa
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1192
	auacgauaauguaacaucauuuuuuagucaucucugacauguauaacaauuauuagccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc
	.((((..((((...............((((....)))).................((((.((((((((((....)))))....))))).)))).))))..))))..............((((.(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((.....((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).....))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.403.0	is_MIRNA
	VAL:	1.35	MeanVal:	25.1214526666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaau
            +++++++++++-++++--+++----++++---++++++++++
            +++++++++++-++++--+++----++++---++++++++++
    REV:    uuuauaaucggguaaacuuuucaaaguugaaaguacaguuua
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:7214	auuagucaauuuuuaaaucuc
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:7215	auauuagucaauuuuuaaauc
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:7216	agucaauuuuuaaaucucuaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:7217	uauuagucaauuuuuaaaucu
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:7218	caauuuuuaaaucucuaacau
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:7219	uagucaauuuuuaaaucucua
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1193
	aaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacguuaacuucuuuggaaaccaacaaauuugacaugaaaguugaaacuuuucaaaugggcuaauauuug
	.(((((((((((.((((..(((....((((...((((((((((.....((.(((((((.....(((....)))..)))))))))....((((((..............)))))).......))))))))))...))))....)))..)))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.440.0	is_MIRNA
	VAL:	7.84	MeanVal:	129.555688	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caaauauuaaccaauuuugaaau-uuugaaauuuuaugucgaaa----uggcucauuucca
            +++++++++-++---+++++++-|+++-++-++++++++++++-||||+++----++++++
            +++++++++-++--|+++++++--+++-++-++++++++++++-----+++||||++++++
    REV:    guuuauaaucgggu-aaacuuuucaaaguugaaaguacaguuuaaacaacc----aaaggu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1194.miRNA:7220	aaauauuaaccaauuuugaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1194.miRNA:7221	aauauuaaccaauuuugaaau
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1194.miRNA:7222	auauuaaccaauuuugaaau-
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1194.miRNA:7223	uauuaaccaauuuugaaau-u
                 *********************	6:::26	6--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1194.miRNA:7224	auuaaccaauuuugaaau-uu
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1194.miRNA:7225	uuaaccaauuuugaaau-uuu
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1194
	ucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacguuaacuucuuuggaaaccaacaaauuugacaugaaaguugaaacuuuucaaaugggcuaauauuug
	.(((((((((.((...(((((((.(((.((.((((((((((((.(((....((((((..............))))))))).....)))))))))))).)).)))..)))))))..)).)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold2502.450.0	is_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	17.9458195	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaauuuugaaau-uuugaaauuuuaugucgaaa----uggcucauuucca
            +++--+++++++-|+++-++-++++++++++++-||||+++----++++++
            +++||+++++++--+++-++-++++++++++++-----+++||||++++++
    REV:    ggu--aaacuuuucaaaguugaaaguacaguuuaaacaacc----aaaggu
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:7226	uugaaau-uuugaaauuuuau
                 *********************	6:::26	6--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:7227	uuugaaau-uuugaaauuuua
                   *********************	8:::28	8--27	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:7228	ugaaau-uuugaaauuuuaug
                    *********************	9:::29	9--28	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:7229	gaaau-uuugaaauuuuaugu
                     *********************	10:::30	10--29	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:7230	aaau-uuugaaauuuuauguc
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:7231	aauuuugaaau-uuugaaauu
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1195
	accaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacguuaacuucuuuggaaaccaacaaauuugacaugaaaguugaaacuuuucaaauggg
	.(((..(((((((.(((.((.((((((((((((.(((....((((((..............))))))))).....)))))))))))).)).)))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.455.0	is_MIRNA
	VAL:	1.43	MeanVal:	17.1962066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuugaaau-uuugaaauuuuaugucgaaa----uggcucauuucca
            +++++++-|+++-++-++++++++++++-||||+++----++++++
            +++++++--+++-++-++++++++++++-----+++||||++++++
    REV:    aaacuuuucaaaguugaaaguacaguuuaaacaacc----aaaggu
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1196.miRNA:7232	uugaaau-uuugaaauuuuau
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1196.miRNA:7233	ugaaau-uuugaaauuuuaug
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1196.miRNA:7234	gaaau-uuugaaauuuuaugu
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1196.miRNA:7235	aaau-uuugaaauuuuauguc
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1196.miRNA:7236	au-uuugaaauuuuaugucga
                   *********************	8:::28	8--27	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1196.miRNA:7237	u-uuugaaauuuuaugucgaa
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1196
	uuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacguuaacuucuuuggaaaccaacaaauuugacaugaaaguugaaacuuuucaaau
	.(((((((.(((.((.((((((((((((.(((....((((((..............))))))))).....)))))))))))).)).)))..))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.59.0	is_MIRNA
	VAL:	9.04	MeanVal:	215.268591	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++--++-+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++--++-+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1197.miRNA:7238	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1197.miRNA:7239	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1197.miRNA:7240	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1197.miRNA:7241	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1197.miRNA:7242	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1197.miRNA:7243	uccaauaaa-agucaaaugaa
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1197
	agucaucucugacauguauaacaauuauuagccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg
	.((((....))))..((((...........((((.((((((((((....)))))....))))).))))..(((((...(((......)))...)))))(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((..((.((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).))..))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).)))).....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.59.1	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	137.835384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++-----+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++-----+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1198.miRNA:7244	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1198.miRNA:7245	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1198.miRNA:7246	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1198.miRNA:7247	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1198.miRNA:7248	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1198.miRNA:7249	uccaauaaa-agucaaaugaa
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1198
	agucaucucugacauguauaacaauuauuagccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg
	.((((....))))..((((...........((((.((((((((((....)))))....))))).))))..(((((...(((......)))...)))))(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((.....((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).....))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).)))).....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.74.0	is_MIRNA
	VAL:	9.04	MeanVal:	215.268591	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++--++-+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++--++-+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1199.miRNA:7250	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1199.miRNA:7251	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1199.miRNA:7252	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1199.miRNA:7253	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1199.miRNA:7254	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1199.miRNA:7255	uccaauaaa-agucaaaugaa
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1199
	guauaacaauuauuagccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg
	((((...........((((.((((((((((....)))))....))))).))))..(((((...(((......)))...)))))(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((..((.((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).))..))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).)))).....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.74.1	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	137.835384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++-----+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++-----+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1200.miRNA:7256	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1200.miRNA:7257	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1200.miRNA:7258	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1200.miRNA:7259	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1200.miRNA:7260	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1200.miRNA:7261	uccaauaaa-agucaaaugaa
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1200
	guauaacaauuauuagccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg
	((((...........((((.((((((((((....)))))....))))).))))..(((((...(((......)))...)))))(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((.....((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).....))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).)))).....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.88.0	is_MIRNA
	VAL:	9.04	MeanVal:	215.268591	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++--++-+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++--++-+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1201.miRNA:7262	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1201.miRNA:7263	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1201.miRNA:7264	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1201.miRNA:7265	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1201.miRNA:7266	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1201.miRNA:7267	uccaauaaa-agucaaaugaa
                                 *********************	22:::42	22--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1201.miRNA:7268	uguuaagccuuuccaauaaa-
                                  *********************	23:::43	23--42	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1201.miRNA:7269	guuaagccuuuccaauaaa-a
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1201.miRNA:7270	auguuaagccuuuccaauaaa
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1201.miRNA:7271	cauguuaagccuuuccaauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1201.miRNA:7272	caccauguuaagccuuuccaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1201.miRNA:7273	ccauguuaagccuuuccaaua
>scaffold2502.88.0	is_MIRNA
	VAL:	6.63	MeanVal:	111.617401333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauugag-cauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaag-ggauaauguuuggcaugcauguugggaau
            ++++-++++|+++++-+++++++++-++-++++-++++++++-|++-++++++++++++++++++++++--++
            ++++|++++-+++++-+++++++++-++-++++|++++++++--++-++++++++++++++++++++++--++
    REV:    cuuu-acucgguaaagcuguauuuuaaaguuuu-aaaguuuuaaccaauuauaaacuguacguacaaucucua
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:7274	aaauugag-cauuuggacaug
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:7275	auugag-cauuuggacaugaa
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:7276	aauugag-cauuuggacauga
                                                           *********************	48:::68	46--66	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:7277	uaauguuuggcaugcauguug
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:7278	uugag-cauuuggacaugaaa
                                            *********************	33:::53	32--51	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:7279	auuuucaaaag-ggauaaugu
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:7280	gaaaauugaaaauuuucaaaa
                                  *********************	23:::43	22--42	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:7281	aaaauugaaaauuuucaaaag
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:7282	ugaaaauugaaaauuuucaaa
                               *********************	20:::40	19--39	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:7283	augaaaauugaaaauuuucaa
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:7284	gacaugaaaauugaaaauuuu
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:7285	caugaaaauugaaaauuuuca
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202
	agccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg
	.((((.((((((((((....)))))....))))).)))).......((((((....))......((((.(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((..((.((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).))..))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).))))))))..))))

###########################################################################################################################

>scaffold2502.88.1	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	137.835384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++-----+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++-----+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1203.miRNA:7286	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1203.miRNA:7287	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1203.miRNA:7288	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1203.miRNA:7289	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1203.miRNA:7290	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1203.miRNA:7291	uccaauaaa-agucaaaugaa
                                 *********************	22:::42	22--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1203.miRNA:7292	uguuaagccuuuccaauaaa-
                                  *********************	23:::43	23--42	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1203.miRNA:7293	guuaagccuuuccaauaaa-a
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1203.miRNA:7294	auguuaagccuuuccaauaaa
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1203.miRNA:7295	cauguuaagccuuuccaauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1203.miRNA:7296	caccauguuaagccuuuccaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1203.miRNA:7297	ccauguuaagccuuuccaaua
>scaffold2502.88.1	is_MIRNA
	VAL:	6.63	MeanVal:	111.617401333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauugag-cauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaag-ggauaauguuuggcaugcauguugggaau
            ++++-++++|+++++-+++++++++-++-++++-++++++++-|++-++++++++++++++++++++++--++
            ++++|++++-+++++-+++++++++-++-++++|++++++++--++-++++++++++++++++++++++--++
    REV:    cuuu-acucgguaaagcuguauuuuaaaguuuu-aaaguuuuaaccaauuauaaacuguacguacaaucucua
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:7298	aaauugag-cauuuggacaug
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:7299	auugag-cauuuggacaugaa
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:7300	aauugag-cauuuggacauga
                                                           *********************	48:::68	46--66	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:7301	uaauguuuggcaugcauguug
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:7302	uugag-cauuuggacaugaaa
                                            *********************	33:::53	32--51	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:7303	auuuucaaaag-ggauaaugu
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:7304	gaaaauugaaaauuuucaaaa
                                  *********************	23:::43	22--42	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:7305	aaaauugaaaauuuucaaaag
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:7306	ugaaaauugaaaauuuucaaa
                               *********************	20:::40	19--39	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:7307	augaaaauugaaaauuuucaa
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:7308	gacaugaaaauugaaaauuuu
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:7309	caugaaaauugaaaauuuuca
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204
	agccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg
	.((((.((((((((((....)))))....))))).)))).......((((((....))......((((.(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((.....((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).....))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).))))))))..))))

###########################################################################################################################

>scaffold2502.93.0	is_MIRNA
	VAL:	9.04	MeanVal:	215.268591	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++--++-+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++--++-+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1205.miRNA:7310	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1205.miRNA:7311	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1205.miRNA:7312	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1205.miRNA:7313	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1205.miRNA:7314	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1205.miRNA:7315	uccaauaaa-agucaaaugaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1205.miRNA:7316	caccauguuaagccuuuccaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1205.miRNA:7317	accauguuaagccuuuccaau
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1205.miRNA:7318	ucaccauguuaagccuuucca
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1205.miRNA:7319	uucaccauguuaagccuuucc
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1205.miRNA:7320	gguuucaccauguuaagccuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1205.miRNA:7321	guuucaccauguuaagccuuu
>scaffold2502.93.0	is_MIRNA
	VAL:	6.63	MeanVal:	111.716777	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugag-cauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaag-ggauaauguuuggcaugcauguugggaau
            ++++|+++++-+++++++++-++-++++-++++++++-|++-++++++++++++++++++++++--++
            ++++-+++++-+++++++++-++-++++|++++++++--++-++++++++++++++++++++++--++
    REV:    acucgguaaagcuguauuuuaaaguuuu-aaaguuuuaaccaauuauaaacuguacguacaaucucua
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:7322	gag-cauuuggacaugaaaau
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:7323	g-cauuuggacaugaaaauug
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:7324	ag-cauuuggacaugaaaauu
                                                           *********************	48:::68	46--66	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:7325	uuuggcaugcauguugggaau
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:7326	-cauuuggacaugaaaauuga
                                            *********************	33:::53	32--51	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:7327	caaaag-ggauaauguuuggc
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:7328	gaaaauugaaaauuuucaaaa
                             *********************	18:::38	17--37	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:7329	aaaauugaaaauuuucaaaag
                           *********************	16:::36	15--35	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:7330	ugaaaauugaaaauuuucaaa
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:7331	augaaaauugaaaauuuucaa
                       *********************	12:::32	11--31	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:7332	gacaugaaaauugaaaauuuu
                        *********************	13:::33	12--32	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:7333	acaugaaaauugaaaauuuuc
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206
	auuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau
	.(((((((..(((((.........))))).(((((.((....)).))))).....)))))))..(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((..((.((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).))..))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2502.93.1	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	137.835384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaa-agucaaaugaaguuaaaaaauaauuc--guucaacacua
            +++++++-----++++++--+++----++++++-----+++|+++++++++++++++++++-++++--||+++-----+++
            +++++++-----++++++--+++--||++++++-----+++-+++++++++++++++++++-++++----+++----|+++
    REV:    guuuuuuuauuacaaaguaauacca--uggagauauuuuuuaucaguuuacuucaauuuuuaguuauaaucagccac-gau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1207.miRNA:7334	agaaaaucaagguuucaccau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1207.miRNA:7335	aaaaucaagguuucaccaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1207.miRNA:7336	gaaaaucaagguuucaccaug
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1207.miRNA:7337	aaugaaguuaaaaaauaauuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1207.miRNA:7338	aaaucaagguuucaccauguu
                                            *********************	33:::53	33--52	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1207.miRNA:7339	uccaauaaa-agucaaaugaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1207.miRNA:7340	caccauguuaagccuuuccaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1207.miRNA:7341	accauguuaagccuuuccaau
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1207.miRNA:7342	ucaccauguuaagccuuucca
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1207.miRNA:7343	uucaccauguuaagccuuucc
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1207.miRNA:7344	gguuucaccauguuaagccuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1207.miRNA:7345	guuucaccauguuaagccuuu
>scaffold2502.93.1	is_MIRNA
	VAL:	6.63	MeanVal:	111.716777	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugag-cauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaag-ggauaauguuuggcaugcauguugggaau
            ++++|+++++-+++++++++-++-++++-++++++++-|++-++++++++++++++++++++++--++
            ++++-+++++-+++++++++-++-++++|++++++++--++-++++++++++++++++++++++--++
    REV:    acucgguaaagcuguauuuuaaaguuuu-aaaguuuuaaccaauuauaaacuguacguacaaucucua
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:7346	gag-cauuuggacaugaaaau
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:7347	g-cauuuggacaugaaaauug
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:7348	ag-cauuuggacaugaaaauu
                                                           *********************	48:::68	46--66	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:7349	uuuggcaugcauguugggaau
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:7350	-cauuuggacaugaaaauuga
                                            *********************	33:::53	32--51	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:7351	caaaag-ggauaauguuuggc
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:7352	gaaaauugaaaauuuucaaaa
                             *********************	18:::38	17--37	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:7353	aaaauugaaaauuuucaaaag
                           *********************	16:::36	15--35	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:7354	ugaaaauugaaaauuuucaaa
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:7355	augaaaauugaaaauuuucaa
                       *********************	12:::32	11--31	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:7356	gacaugaaaauugaaaauuuu
                        *********************	13:::33	12--32	>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:7357	acaugaaaauugaaaauuuuc
>>scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208
	auuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau
	.(((((((..(((((.........))))).(((((.((....)).))))).....)))))))..(((((((((.(((((((((.((.((((.((((((((.((.((((((((((((((((((((((..((..(((((((.....((((((..(((....((((((.....((((((((((((((((((((((.((((..(((.....(((...)))....)))....)))).))))))))))))))))))).))).....))))))..)))..)))))).....)))))))..........(((....)))....................))..)))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)).))))))))).))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2548.8465.0	is_MIRNA
	VAL:	28.56	MeanVal:	606.6556275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auguuuggcaauaggaaucaugauuccuaggaauguggaauuagaauaguacaaaauaa-uugaguugagguugaaagaaauugugaagau-aauguaaaaucaaaggauauaagggauuc
            +++++++++++++++++++++++++-+++++++-++------++---++-++-++++++|++++++++--++-++++++-++++++-----|+++-----++++++-+++++++-++++++
            +++++++++++++++++++++++++-+++++++-++--||||++---++|++-++++++-++++++++--++-++++++-++++++------+++----|++++++-+++++++|++++++
    REV:    uacaaaccguuauccuuaguacuaaagauccuuucaau----ucaacuc-ugauuuguucaacucaaccuuaucuuuuuauaacaccuaccuuugaacc-uaguuuacuauauu-ccuaag
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7358	aauaggaaucaugauuccuag
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7359	caauaggaaucaugauuccua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7360	aaucaugauuccuaggaaugu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7361	aggaaucaugauuccuaggaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7362	gaaucaugauuccuaggaaug
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7363	ggaaucaugauuccuaggaau
>>scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209
	uauguuuggcaauaggaaucaugauuccuaggaauguggaauuagaauaguacaaaauaauugaguugagguugaaagaaauugugaagauaauguaaaaucaaaggauauaagggauuccuaggaaaguuaauuuucccauugaguagauaaggaaacaugauuccaauuagaauccuuauaucauuugauccaaguuuccauccacaauauuuuucuauuccaacucaacuuguuuagucucaacuuaacuuuccuagaaaucaugauuccuauugccaaacau
	.(((((((((((((((((((((((((.(((((((.((......((...((.((.((((((((((((((..((.((((((.((((((.....(((.....((((((.(((((((.((((((...((((((....))))))..............((((......)))).....))))))))))))).))))))....)))......)))))).)))))).))..)))))))).)))))).))))...))..)).))))))).)))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold2566.1041.0	is_MIRNA
	VAL:	2.88	MeanVal:	65.8019523333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaaucauucucaacaucuauaucaaauauuggucaauuugaaaauuauaaa-uuuucaugucaaaauugauaaauauccaaagg
            ++++++---+++--++++++-++--++++++++++++++-+++++------++++|+++++++++-+++++++-------++++-+++
            ++++++---+++--++++++-++--++++++++++++++-+++++------++++-+++++++++|+++++++-------++++-+++
    REV:    aaaaaucgauaaagguuguauauccaguuuauaaucggucaaauuaaaaaaauuuaaaaaguaca-uuuuaaccgguaaaagguaucc
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2566.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:7364	cauucucaacaucuauaucaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2566.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:7365	uuuaaucauucucaacaucua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2566.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:7366	uuuuaaucauucucaacaucu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2566.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:7367	uaaucauucucaacaucuaua
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2566.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:7368	aaucauucucaacaucuauau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2566.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:7369	uuaaucauucucaacaucuau
>>scaffold2566.Lu0910.pre-miRNA:1210
	auuuuuaaucauucucaacaucuauaucaaauauuggucaauuugaaaauuauaaauuuucaugucaaaauugauaaauauccaaagggguuaaccuauggaaaauggccaauuuuacaugaaaaauuuaaaaaaauuaaacuggcuaauauuugaccuauauguuggaaauagcuaaaaaa
	.((((((...(((..((((((.((..((((((((((((((.(((((......(((((((((((((.(((((((.......((((.(((......))).)))).......)))))))))))))))).))))......))))).))))))))))))))..)).))))))..)))...)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2566.1041.1	is_MIRNA
	VAL:	3.74	MeanVal:	85.2497146666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaaucauucucaacaucuauaucaaauauuggucaauuugaaaauuauaaa-uuuucaugucaaaauugauaaauauccaaagg
            ++++++---+++--++++++-++--++++++++++++++-+++++---++-++++|+++++++++-+++++++-------++++-+++
            ++++++---+++--++++++-++--++++++++++++++-+++++---++-++++-+++++++++|+++++++-------++++-+++
    REV:    aaaaaucgauaaagguuguauauccaguuuauaaucggucaaauuaaaaaaauuuaaaaaguaca-uuuuaaccgguaaaagguaucc
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2566.Lu0910.pre-miRNA:1211.miRNA:7370	cauucucaacaucuauaucaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2566.Lu0910.pre-miRNA:1211.miRNA:7371	uuuaaucauucucaacaucua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2566.Lu0910.pre-miRNA:1211.miRNA:7372	uuuuaaucauucucaacaucu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2566.Lu0910.pre-miRNA:1211.miRNA:7373	uaaucauucucaacaucuaua
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2566.Lu0910.pre-miRNA:1211.miRNA:7374	aaucauucucaacaucuauau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2566.Lu0910.pre-miRNA:1211.miRNA:7375	uuaaucauucucaacaucuau
>>scaffold2566.Lu0910.pre-miRNA:1211
	auuuuuaaucauucucaacaucuauaucaaauauuggucaauuugaaaauuauaaauuuucaugucaaaauugauaaauauccaaagggguuaaccuauggaaaauggccaauuuuacaugaaaaauuuaaaaaaauuaaacuggcuaauauuugaccuauauguuggaaauagcuaaaaaa
	.((((((...(((..((((((.((..((((((((((((((.(((((...((.(((((((((((((.(((((((.......((((.(((......))).)))).......)))))))))))))))).)))).))...))))).))))))))))))))..)).))))))..)))...)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2608.421.0	is_MIRNA
	VAL:	6.25	MeanVal:	47.5716665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuauaguuuug-gaccaaaagauuaugagcauaguacgua---ucccagauc-ugua
            ++++++++++---|+++++----++++----+++-++++-++|||++-++++++|++++
            ++++++++++----+++++-|||++++----+++-++++-++---++-++++++-++++
    REV:    guaauauuagcaaacuggua---uaauuaaaguaccauggauauaaguguuuaguacau
                                   *********************	24:::44	23--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1212.miRNA:7376	auuaugagcauaguacgua--
                                            *********************	33:::53	32--49	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1212.miRNA:7377	auaguacgua---ucccagau
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1212.miRNA:7378	agauuaugagcauaguacgua
                                  *********************	23:::43	22--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1212.miRNA:7379	gauuaugagcauaguacgua-
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1212.miRNA:7380	aaaagauuaugagcauaguac
                             *********************	18:::38	17--37	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1212.miRNA:7381	caaaagauuaugagcauagua
>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1212
	guauuuucaacggucacgcuacauuuuuuuuagcugucauuaucaucaacagauuuaguggccguuuucgaguaaucggaaauuuugguuagaugaaauuuaaauuucaauaucuaacuaagucuaauacauaaaauauuauaguuuuggaccaaaagauuaugagcauaguacguaucccagaucuguacgauuauuguguauuaguaauacaugugguuuaaucgaagaguaauaauuauuuaacauucaacuagauagagugucuacuacaugauuugugaauauagguaccaugaaauuaauauggucaaacgauuauaaugc
	(((((....((((((((((((.........))))..........(((....)))...))))))))((((((....))))))..((((((((((((((((....))))))...))))))))))...)))))......((((((((((...(((((....((((....(((.((((.((((.((((((((((((((((.(((((((.....))))))).....))))))..................((((((.........))))))....)))).)))))).))...)).)))).)))....)))).)))))....)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2608.429.0	is_MIRNA
	VAL:	6.25	MeanVal:	47.5716665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuauaguuuug-gaccaaaagauuaugagcauaguacgua---ucccagauc-ugua
            ++++++++++---|+++++----++++----+++-++++-++|||++-++++++|++++
            ++++++++++----+++++-|||++++----+++-++++-++---++-++++++-++++
    REV:    guaauauuagcaaacuggua---uaauuaaaguaccauggauauaaguguuuaguacau
                                   *********************	24:::44	23--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1213.miRNA:7382	auuaugagcauaguacgua--
                                            *********************	33:::53	32--49	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1213.miRNA:7383	auaguacgua---ucccagau
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1213.miRNA:7384	agauuaugagcauaguacgua
                                  *********************	23:::43	22--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1213.miRNA:7385	gauuaugagcauaguacgua-
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1213.miRNA:7386	aaaagauuaugagcauaguac
                             *********************	18:::38	17--37	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1213.miRNA:7387	caaaagauuaugagcauagua
>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1213
	aacggucacgcuacauuuuuuuuagcugucauuaucaucaacagauuuaguggccguuuucgaguaaucggaaauuuugguuagaugaaauuuaaauuucaauaucuaacuaagucuaauacauaaaauauuauaguuuuggaccaaaagauuaugagcauaguacguaucccagaucuguacgauuauuguguauuaguaauacaugugguuuaaucgaagaguaauaauuauuuaacauucaacuagauagagugucuacuacaugauuugugaauauagguaccaugaaauuaauauggucaaacgauuauaaugc
	.((((((((((((.........))))..........(((....)))...))))))))((((((....))))))..((((((((((((((((....))))))...))))))))))..............((((((((((...(((((....((((....(((.((((.((((.((((((((((((((((.(((((((.....))))))).....))))))..................((((((.........))))))....)))).)))))).))...)).)))).)))....)))).)))))....)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2608.456.1	is_MIRNA
	VAL:	6.25	MeanVal:	47.5716665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuauaguuuug-gaccaaaagauuaugagcauaguacgua---ucccagauc-ugua
            ++++++++++---|+++++----++++----+++-++++-++|||++-++++++|++++
            ++++++++++----+++++-|||++++----+++-++++-++---++-++++++-++++
    REV:    guaauauuagcaaacuggua---uaauuaaaguaccauggauauaaguguuuaguacau
                                   *********************	24:::44	23--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1214.miRNA:7388	auuaugagcauaguacgua--
                                            *********************	33:::53	32--49	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1214.miRNA:7389	auaguacgua---ucccagau
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1214.miRNA:7390	agauuaugagcauaguacgua
                                  *********************	23:::43	22--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1214.miRNA:7391	gauuaugagcauaguacgua-
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1214.miRNA:7392	aaaagauuaugagcauaguac
                             *********************	18:::38	17--37	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1214.miRNA:7393	caaaagauuaugagcauagua
>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1214
	gucauuaucaucaacagauuuaguggccguuuucgaguaaucggaaauuuugguuagaugaaauuuaaauuucaauaucuaacuaagucuaauacauaaaauauuauaguuuuggaccaaaagauuaugagcauaguacguaucccagaucuguacgauuauuguguauuaguaauacaugugguuuaaucgaagaguaauaauuauuuaacauucaacuagauagagugucuacuacaugauuugugaauauagguaccaugaaauuaauauggucaaacgauuauaaugcaca
	(((((((..(((....))).))))))).((((((((....))))))))((((((((((((((((....))))))...))))))))))..............((((((((((...(((((....((((....(((.((((.((((.((((((((((((((((.(((((((.....))))))).....))))))..................((((((.........))))))....)))).)))))).))...)).)))).)))....)))).)))))....))))))))))....

###########################################################################################################################

>scaffold2608.470.0	is_MIRNA
	VAL:	6.25	MeanVal:	47.5716665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuauaguuuug-gaccaaaagauuaugagcauaguacgua---ucccagauc-ugua
            ++++++++++---|+++++----++++----+++-++++-++|||++-++++++|++++
            ++++++++++----+++++-|||++++----+++-++++-++---++-++++++-++++
    REV:    guaauauuagcaaacuggua---uaauuaaaguaccauggauauaaguguuuaguacau
                                   *********************	24:::44	23--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1215.miRNA:7394	auuaugagcauaguacgua--
                                            *********************	33:::53	32--49	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1215.miRNA:7395	auaguacgua---ucccagau
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1215.miRNA:7396	agauuaugagcauaguacgua
                                  *********************	23:::43	22--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1215.miRNA:7397	gauuaugagcauaguacgua-
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1215.miRNA:7398	aaaagauuaugagcauaguac
                             *********************	18:::38	17--37	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1215.miRNA:7399	caaaagauuaugagcauagua
>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1215
	cagauuuaguggccguuuucgaguaaucggaaauuuugguuagaugaaauuuaaauuucaauaucuaacuaagucuaauacauaaaauauuauaguuuuggaccaaaagauuaugagcauaguacguaucccagaucuguacgauuauuguguauuaguaauacaugugguuuaaucgaagaguaauaauuauuuaacauucaacuagauagagugucuacuacaugauuugugaauauagguaccaugaaauuaauauggucaaacgauuauaaugc
	.(((((((((((((((((((((....))))))))...))))...((((((....)))))).......)))))))))...........((((((((((...(((((....((((....(((.((((.((((.((((((((((((((((.(((((((.....))))))).....))))))..................((((((.........))))))....)))).)))))).))...)).)))).)))....)))).)))))....)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2608.477.0	is_MIRNA
	VAL:	6.25	MeanVal:	47.5716665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuauaguuuug-gaccaaaagauuaugagcauaguacgua---ucccagauc-ugua
            ++++++++++---|+++++----++++----+++-++++-++|||++-++++++|++++
            ++++++++++----+++++-|||++++----+++-++++-++---++-++++++-++++
    REV:    guaauauuagcaaacuggua---uaauuaaaguaccauggauauaaguguuuaguacau
                                   *********************	24:::44	23--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1216.miRNA:7400	auuaugagcauaguacgua--
                                            *********************	33:::53	32--49	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1216.miRNA:7401	auaguacgua---ucccagau
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1216.miRNA:7402	agauuaugagcauaguacgua
                                  *********************	23:::43	22--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1216.miRNA:7403	gauuaugagcauaguacgua-
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1216.miRNA:7404	aaaagauuaugagcauaguac
                             *********************	18:::38	17--37	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1216.miRNA:7405	caaaagauuaugagcauagua
>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1216
	aguggccguuuucgaguaaucggaaauuuugguuagaugaaauuuaaauuucaauaucuaacuaagucuaauacauaaaauauuauaguuuuggaccaaaagauuaugagcauaguacguaucccagaucuguacgauuauuguguauuaguaauacaugugguuuaaucgaagaguaauaauuauuuaacauucaacuagauagagugucuacuacaugauuugugaauauagguaccaugaaauuaauauggucaaacgauuauaaugcaca
	.(((...((((((((....))))))))((((((((((((((((....))))))...))))))))))..............((((((((((...(((((....((((....(((.((((.((((.((((((((((((((((.(((((((.....))))))).....))))))..................((((((.........))))))....)))).)))))).))...)).)))).)))....)))).)))))....))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2608.480.0	is_MIRNA
	VAL:	6.25	MeanVal:	47.5716665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuauaguuuug-gaccaaaagauuaugagcauaguacgua---ucccagauc-ugua
            ++++++++++---|+++++----++++----+++-++++-++|||++-++++++|++++
            ++++++++++----+++++-|||++++----+++-++++-++---++-++++++-++++
    REV:    guaauauuagcaaacuggua---uaauuaaaguaccauggauauaaguguuuaguacau
                                   *********************	24:::44	23--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1217.miRNA:7406	auuaugagcauaguacgua--
                                            *********************	33:::53	32--49	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1217.miRNA:7407	auaguacgua---ucccagau
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1217.miRNA:7408	agauuaugagcauaguacgua
                                  *********************	23:::43	22--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1217.miRNA:7409	gauuaugagcauaguacgua-
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1217.miRNA:7410	aaaagauuaugagcauaguac
                             *********************	18:::38	17--37	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1217.miRNA:7411	caaaagauuaugagcauagua
>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1217
	ggccguuuucgaguaaucggaaauuuugguuagaugaaauuuaaauuucaauaucuaacuaagucuaauacauaaaauauuauaguuuuggaccaaaagauuaugagcauaguacguaucccagaucuguacgauuauuguguauuaguaauacaugugguuuaaucgaagaguaauaauuauuuaacauucaacuagauagagugucuacuacaugauuugugaauauagguaccaugaaauuaauauggucaaacgauuauaaugc
	(((.((((((((....)))))))).(((((((((((((((....))))))...))))))))))))............((((((((((...(((((....((((....(((.((((.((((.((((((((((((((((.(((((((.....))))))).....))))))..................((((((.........))))))....)))).)))))).))...)).)))).)))....)))).)))))....)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2608.480.1	is_MIRNA
	VAL:	6.25	MeanVal:	47.5716665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuauaguuuug-gaccaaaagauuaugagcauaguacgua---ucccagauc-ugua
            ++++++++++---|+++++----++++----+++-++++-++|||++-++++++|++++
            ++++++++++----+++++-|||++++----+++-++++-++---++-++++++-++++
    REV:    guaauauuagcaaacuggua---uaauuaaaguaccauggauauaaguguuuaguacau
                                   *********************	24:::44	23--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1218.miRNA:7412	auuaugagcauaguacgua--
                                            *********************	33:::53	32--49	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1218.miRNA:7413	auaguacgua---ucccagau
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1218.miRNA:7414	agauuaugagcauaguacgua
                                  *********************	23:::43	22--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1218.miRNA:7415	gauuaugagcauaguacgua-
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1218.miRNA:7416	aaaagauuaugagcauaguac
                             *********************	18:::38	17--37	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1218.miRNA:7417	caaaagauuaugagcauagua
>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1218
	ggccguuuucgaguaaucggaaauuuugguuagaugaaauuuaaauuucaauaucuaacuaagucuaauacauaaaauauuauaguuuuggaccaaaagauuaugagcauaguacguaucccagaucuguacgauuauuguguauuaguaauacaugugguuuaaucgaagaguaauaauuauuuaacauucaacuagauagagugucuacuacaugauuugugaauauagguaccaugaaauuaauauggucaaacgauuauaaugc
	....((((((((....))))))))((((((((((((((((....))))))...))))))))))..............((((((((((...(((((....((((....(((.((((.((((.((((((((((((((((.(((((((.....))))))).....))))))..................((((((.........))))))....)))).)))))).))...)).)))).)))....)))).)))))....)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2608.483.0	is_MIRNA
	VAL:	6.25	MeanVal:	47.5716665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuauaguuuug-gaccaaaagauuaugagcauaguacgua---ucccagauc-ugua
            ++++++++++---|+++++----++++----+++-++++-++|||++-++++++|++++
            ++++++++++----+++++-|||++++----+++-++++-++---++-++++++-++++
    REV:    guaauauuagcaaacuggua---uaauuaaaguaccauggauauaaguguuuaguacau
                                   *********************	24:::44	23--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1219.miRNA:7418	auuaugagcauaguacgua--
                                            *********************	33:::53	32--49	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1219.miRNA:7419	auaguacgua---ucccagau
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1219.miRNA:7420	agauuaugagcauaguacgua
                                  *********************	23:::43	22--41	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1219.miRNA:7421	gauuaugagcauaguacgua-
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1219.miRNA:7422	aaaagauuaugagcauaguac
                             *********************	18:::38	17--37	>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1219.miRNA:7423	caaaagauuaugagcauagua
>>scaffold2608.Lu0910.pre-miRNA:1219
	cguuuucgaguaaucggaaauuuugguuagaugaaauuuaaauuucaauaucuaacuaagucuaauacauaaaauauuauaguuuuggaccaaaagauuaugagcauaguacguaucccagaucuguacgauuauuguguauuaguaauacaugugguuuaaucgaagaguaauaauuauuuaacauucaacuagauagagugucuacuacaugauuugugaauauagguaccaugaaauuaauauggucaaacgauuauaaugc
	.((((((((....))))))))((((((((((((((((....))))))...))))))))))..............((((((((((...(((((....((((....(((.((((.((((.((((((((((((((((.(((((((.....))))))).....))))))..................((((((.........))))))....)))).)))))).))...)).)))).)))....)))).)))))....)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2637.155.0	is_MIRNA
	VAL:	1.47	MeanVal:	18.326472	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuca--aaguacaaggaggugagagagcacuguacc---aaguuacauuaugcauaguggaauugcacuuuacca------ugguacauaaugc
            +++++||++++++++---+++++--++-++-++++--|||+++++-++++++-++++++------+++++++----||||||++++-----++++
            +++++--++++++++--|+++++--++-++-++++-----+++++-++++++-++++++||||||+++++++----------++++-----++++
    REV:    uaggugauucguguuac-ccguuaccugguaacauaucauuucaaggugauaaguguca------cguggaaauauaaagaaaccagcugguacg
                                    *********************	25:::45	23--40	>>scaffold2637.Lu0910.pre-miRNA:1220.miRNA:7424	agagcacuguacc---aaguu
                                          *********************	31:::51	29--46	>>scaffold2637.Lu0910.pre-miRNA:1220.miRNA:7425	cuguacc---aaguuacauua
                                         *********************	30:::50	28--45	>>scaffold2637.Lu0910.pre-miRNA:1220.miRNA:7426	acuguacc---aaguuacauu
                                  *********************	23:::43	21--38	>>scaffold2637.Lu0910.pre-miRNA:1220.miRNA:7427	agagagcacuguacc---aag
                                        *********************	29:::49	27--44	>>scaffold2637.Lu0910.pre-miRNA:1220.miRNA:7428	cacuguacc---aaguuacau
                                     *********************	26:::46	24--41	>>scaffold2637.Lu0910.pre-miRNA:1220.miRNA:7429	gagcacuguacc---aaguua
>>scaffold2637.Lu0910.pre-miRNA:1220
	augugcauuaaaacagggucaaauuuucauaaugcaugaugaaagugcaccauaccauagggcacggugcauugugaaugguggaacuauaugauucuaaugugcauggugcauaguggaaguacacuauaacaagguucaaaguacaaggaggugagagagcacuguaccaaguuacauuaugcauaguggaauugcacuuuaccaugguacauaaugcuuauugcauggucgaccaaagaaauauaaaggugcacugugaauaguggaacuuuacuauacaaugguccauugcccauugugcuuaguggaugugcaucauaccagggucaaauuugcauaa
	.((((((.......((..(((....((((((((((((.......((((.((........)))))).))))))))))))...)))..))...(((((((.((((((((.((..((((((......)))))).))...(((((((((((((...(((((..((.((.((((..(((((.((((((.((((((......(((((((....((((.....((((.....)))).....))))..........))))))))))))).)))))).))))).....)))).)).))..)))))..))))))))..)))))))))).)))...)))))))....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2645.1071.0	is_MIRNA
	VAL:	3.49	MeanVal:	31.4029213333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcaccauggacagu--gga-agugcaccuuuccaagcuacauggugcauagugc-auggugaaacugcaccau
            ++++++++++--++++||+++|+++++++--+++++---++++++++++++--++-|++++++---++-++++++
            ++++++++++||++++--+++-+++++++||+++++---++++++++++++--++--++++++---++-++++++
    REV:    uacgugguac--gucaauccuguuacgug--aaggucauauguaucacguggaaccauaccauguggagguggua
                                           *********************	32:::52	29--49	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1221.miRNA:7430	uuccaagcuacauggugcaua
                                          *********************	31:::51	28--48	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1221.miRNA:7431	uuuccaagcuacauggugcau
                                              *********************	35:::55	32--52	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1221.miRNA:7432	caagcuacauggugcauagug
                                             *********************	34:::54	31--51	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1221.miRNA:7433	ccaagcuacauggugcauagu
                                            *********************	33:::53	30--50	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1221.miRNA:7434	uccaagcuacauggugcauag
                                               *********************	36:::56	33--53	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1221.miRNA:7435	aagcuacauggugcauagugc
>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1221
	ggugcaccauggacaguggaagugcaccuuuccaagcuacauggugcauagugcauggugaaacugcaccauacaaagcugcacuguucauaguggaaaugcacuauaucaaggcgcaaauugcauggugcaucguggaugugcaucgaaccaugauguauggugcaugauggaagugcagcauacaaggugcacuguccaagaugcaugguggaagugcaccauaucaagaugcacuguguggaagugcaucauuccuaggugcacugugcauaguggaagugcauuguacgaagguccauaguucauggggcauggugaaacugcaccauaccaaggugcauugucaaauauccaugguggagguguaccauaccaaggugcacuauguauacuggaagugcauuguccuaacugcauggugcaua
	.((((((((((..((((((((((((((..(((((...((((((((((((..((.((((((...((.((((((.....((((((((.(((((........(((.((.......)).)))...(((((.(((((((((((............))))))))))).)))))..)))))))))))))..((((.(((((((.((((..((((((......((((((((.......((((((((.......)))))))).......))))))))))))))..))))))))))).((((......((((.....))))((.((((((......)))))).))...)))).)))).........)))))).))...))))))..))..))))))))))))...)))))))))))).)))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2645.285.0	is_MIRNA
	VAL:	1.99	MeanVal:	14.8456746666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uacaaggugcacuguccaagaugcaugguggaagugcaccauaucaagaugcacu
            ++++--+++++++-++++--++++++------++++++++-------++++++++
            ++++||+++++++|++++--++++++||||||++++++++-------++++++++
    REV:    augu--uacguga-aggugauacgug------ucacguggauccuuacuacguga
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1222.miRNA:7436	agugcaccauaucaagaugca
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1222.miRNA:7437	ugcaccauaucaagaugcacu
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1222.miRNA:7438	gugcaccauaucaagaugcac
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1222.miRNA:7439	aagugcaccauaucaagaugc
>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1222
	agcugcacuguucauaguggaaaugcacuauaucaaggcgcaaauugcauggugcaucguggaugugcaucgaaccaugauguauggugcaugauggaagugcagcauacaaggugcacuguccaagaugcaugguggaagugcaccauaucaagaugcacuguguggaagugcaucauuccuaggugcacugugcauaguggaagugcauuguac
	.((((((((.(((((........(((.((.......)).)))...(((((.(((((((((((............))))))))))).)))))..))))))))))))).((((..(((((((.((((..((((((......((((((((.......((((((((.......)))))))).......))))))))))))))..))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2645.364.0	is_MIRNA
	VAL:	2.37	MeanVal:	17.61509	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugcacuguccaagaugcaugguggaagugcaccauaucaagaugcacu
            ++++++++-++++--++++++------++++++++-------++++++++
            ++++++++|++++--++++++||||||++++++++-------++++++++
    REV:    uuacguga-aggugauacgug------ucacguggauccuuacuacguga
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1223.miRNA:7440	agugcaccauaucaagaugca
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1223.miRNA:7441	ugcaccauaucaagaugcacu
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1223.miRNA:7442	gugcaccauaucaagaugcac
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1223.miRNA:7443	aagugcaccauaucaagaugc
>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1223
	auguauggugcaugauggaagugcagcauacaaggugcacuguccaagaugcaugguggaagugcaccauaucaagaugcacuguguggaagugcaucauuccuaggugcacugugcauaguggaagugcauug
	.((((((.(((((.......))))).)))))).((((((((.((((..((((((......((((((((.......((((((((.......)))))))).......))))))))))))))..)))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2645.391.0	is_MIRNA
	VAL:	1.99	MeanVal:	14.8456746666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uacaaggugcacuguccaagaugcaugguggaagugcaccauaucaagaugcacu
            ++++--+++++++-++++--++++++------++++++++-------++++++++
            ++++||+++++++|++++--++++++||||||++++++++-------++++++++
    REV:    augu--uacguga-aggugauacgug------ucacguggauccuuacuacguga
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1224.miRNA:7444	agugcaccauaucaagaugca
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1224.miRNA:7445	ugcaccauaucaagaugcacu
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1224.miRNA:7446	gugcaccauaucaagaugcac
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1224.miRNA:7447	aagugcaccauaucaagaugc
>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1224
	auacaaggugcacuguccaagaugcaugguggaagugcaccauaucaagaugcacuguguggaagugcaucauuccuaggugcacugugcauaguggaagugcauuguac
	.((((..(((((((.((((..((((((......((((((((.......((((((((.......)))))))).......))))))))))))))..))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2645.396.0	is_MIRNA
	VAL:	2.37	MeanVal:	17.61509	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugcacuguccaagaugcaugguggaagugcaccauaucaagaugcacu
            ++++++++-++++--++++++------++++++++-------++++++++
            ++++++++|++++--++++++||||||++++++++-------++++++++
    REV:    uuacguga-aggugauacgug------ucacguggauccuuacuacguga
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1225.miRNA:7448	agugcaccauaucaagaugca
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1225.miRNA:7449	ugcaccauaucaagaugcacu
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1225.miRNA:7450	gugcaccauaucaagaugcac
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1225.miRNA:7451	aagugcaccauaucaagaugc
>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1225
	aggugcacuguccaagaugcaugguggaagugcaccauaucaagaugcacuguguggaagugcaucauuccuaggugcacugugcauaguggaagugcauug
	.((((((((.((((..((((((......((((((((.......((((((((.......)))))))).......))))))))))))))..)))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2645.405.0	is_MIRNA
	VAL:	2.09	MeanVal:	15.591086	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaagaugcaugguggaagugcaccauaucaagaugcacu
            ++++--++++++------++++++++-------++++++++
            ++++--++++++||||||++++++++-------++++++++
    REV:    aggugauacgug------ucacguggauccuuacuacguga
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1226.miRNA:7452	agugcaccauaucaagaugca
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1226.miRNA:7453	ugcaccauaucaagaugcacu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1226.miRNA:7454	gugcaccauaucaagaugcac
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1226.miRNA:7455	aagugcaccauaucaagaugc
>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1226
	guccaagaugcaugguggaagugcaccauaucaagaugcacuguguggaagugcaucauuccuaggugcacugugcauaguggaa
	.((((..((((((......((((((((.......((((((((.......)))))))).......))))))))))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2645.750.0	is_MIRNA
	VAL:	3.58	MeanVal:	6.4096875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcauauugga--agugcacuauaccaaggugcauaaugcau
            +++++++++++-||++++++++---+++--++++++--+++++
            +++++++++++---++++++++-||+++--++++++--+++++
    REV:    cacguguaaccauguuacgugaa--ggugauacgugacacgua
             *********************	2:::22	2--20	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1227.miRNA:7456	ugcauauugga--agugcacu
              *********************	3:::23	3--21	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1227.miRNA:7457	gcauauugga--agugcacua
>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1227
	gugcaugguggaagugccauguacaaagauguacagugcuagaugcauaguggaaaugcaccauuccaaggugcauugugcauauuggaagugcacuauaccaaggugcauaaugcaugguccaugguggaagugcaccauaacuaggugcacugugcauaguagaagugcaccguuccaagguggaugguagaucuggaccauacgaagaugcacagugcauaguggaagugcauuguaccaaugugcac
	(((((((((......))))))))).......(((.((((.....)))).)))..((((((((.......))))))))(((((((((((.((((((((...(((..((((((..(((((.((((((..((((((((((((.......))))))).((((((.......))))))..)))))..))))))(((........)))........)))))..))))))..))).))))))))...)))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold2645.803.0	is_MIRNA
	VAL:	3.58	MeanVal:	6.4096875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcauauugga--agugcacuauaccaaggugcauaaugcau
            +++++++++++-||++++++++---+++--++++++--+++++
            +++++++++++---++++++++-||+++--++++++--+++++
    REV:    cacguguaaccauguuacgugaa--ggugauacgugacacgua
             *********************	2:::22	2--20	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1228.miRNA:7458	ugcauauugga--agugcacu
              *********************	3:::23	3--21	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1228.miRNA:7459	gcauauugga--agugcacua
>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1228
	aaaugcaccauuccaaggugcauugugcauauuggaagugcacuauaccaaggugcauaaugcaugguccaugguggaagugcaccauaacuaggugcacugugcauaguagaagugcaccguuccaagguggaugguagaucuggaccauacgaagaugcacagugcauaguggaagugcauuguaccaaugugcac
	.((((((((.......))))))))(((((((((((.((((((((...(((..((((((..(((((.((((((..((((((((((((.......))))))).((((((.......))))))..)))))..))))))(((........)))........)))))..))))))..))).))))))))...)))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold2645.827.0	is_MIRNA
	VAL:	3.58	MeanVal:	6.4096875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcauauugga--agugcacuauaccaaggugcauaaugcau
            +++++++++++-||++++++++---+++--++++++--+++++
            +++++++++++---++++++++-||+++--++++++--+++++
    REV:    cacguguaaccauguuacgugaa--ggugauacgugacacgua
             *********************	2:::22	2--20	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1229.miRNA:7460	ugcauauugga--agugcacu
              *********************	3:::23	3--21	>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1229.miRNA:7461	gcauauugga--agugcacua
>>scaffold2645.Lu0910.pre-miRNA:1229
	gugcauauuggaagugcacuauaccaaggugcauaaugcaugguccaugguggaagugcaccauaacuaggugcacugugcauaguagaagugcaccguuccaagguggaugguagaucuggaccauacgaagaugcacagugcauaguggaagugcauuguaccaaugugcac
	(((((((((((.((((((((...(((..((((((..(((((.((((((..((((((((((((.......))))))).((((((.......))))))..)))))..))))))(((........)))........)))))..))))))..))).))))))))...)))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold2646.10.0	is_MIRNA
	VAL:	1.21	MeanVal:	10.962002	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuu-auuuacauugguguuaguagcuuuguuuuguaaaa-----auuc-cuugu-uuccuaugcuucugcuuaaug-uauagagagcuac---uuauu-gcauc
            ++++++|++++-+++--++++++----+++---++++++++-|||||++++|+++--|++++++++----++++---++|+++++++++-+++|||+++++|+++++
            ++++++-++++|+++||++++++-|||+++--|++++++++------++++-+++---++++++++||||++++---++-+++++++++-+++---+++++-+++++
    REV:    uaaaaacuaga-gua--uauagua---gaguu-aaacauuugauuggugagagaaauuaaggauau----augauuaacuaugucuuuuuauguuaaguaauuguag
                                                                                    *********************	73:::93	65--84	>>scaffold2646.Lu0910.pre-miRNA:1230.miRNA:7462	cuuaaug-uauagagagcuac
                                                                                     *********************	74:::94	66--84	>>scaffold2646.Lu0910.pre-miRNA:1230.miRNA:7463	uuaaug-uauagagagcuac-
                                                                                   *********************	72:::92	64--83	>>scaffold2646.Lu0910.pre-miRNA:1230.miRNA:7464	gcuuaaug-uauagagagcua
                                                                                  *********************	71:::91	63--82	>>scaffold2646.Lu0910.pre-miRNA:1230.miRNA:7465	ugcuuaaug-uauagagagcu
                                                                                      *********************	75:::95	67--84	>>scaffold2646.Lu0910.pre-miRNA:1230.miRNA:7466	uaaug-uauagagagcuac--
                                                                                            *********************	81:::101	72--89	>>scaffold2646.Lu0910.pre-miRNA:1230.miRNA:7467	uauagagagcuac---uuauu
>>scaffold2646.Lu0910.pre-miRNA:1230
	cauuuuuauuuacauugguguuaguagcuuuguuuuguaaaaauuccuuguuuccuaugcuucugcuuaauguauagagagcuacuuauugcaucuuuaguaauaauuucuuccaauaccguuaugaacauggauucaugugauaaacacaguuggagguuuucaucaucuaaguuucaaccacaguuguauaacuagggaaacauguagguuguauccuuuguugucuaucuuuguuuccuaaagccugguaugagaagguuuguacauaucugauuuuggugauggugaugaaugaugauaaggaucggaagggaaaauaaaauagauaucaugacauuuguuagauaagaugauaucgaagugggauagaaucuguuagauaggauugugugauguuaaugaauuguauuuuucuguaucaauuaguauauaggaauuaaagagagugguuaguuuacaaauugagaugauauaugagaucaaaaaua
	.((((((((((.(((..((((((....(((...((((((((.(((((((..((((((((....((((...(((((((((((.(((((((((((((.((((.........((((((((...(((....(((((....)))))....)))...))))))))..........))))........(((((((.((((((.(((((.(((.......))).))))).))).((((((((..((((((.((((((.........)))))).......(((((((((.((.((.((.....)).)).)).))))))))).))))))........(((((((((((....))).......)))))))).....)))))))).........))).))))))).))))).)))))...))).))))))))).))...))))))))))))...))).))))......))))))))..))).))))))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2646.10.1	is_MIRNA
	VAL:	1.03	MeanVal:	6.52269566666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuu-auuuacauugguguuaguagcuuuguuuuguaaaa-----auuc-cuugu-uuccuaugcuucugcuuaau-guauagagagcuac---uuauu-gcauc
            ++++++|++++-+++--++++++----+++---++++++++-|||||++++|+++--|++++++++----++++----|++++++++++-+++|||+++++|+++++
            ++++++-++++|+++||++++++-|||+++--|++++++++------++++-+++---++++++++||||++++-----++++++++++-+++---+++++-+++++
    REV:    uaaaaacuaga-gua--uauagua---gaguu-aaacauuugauuggugagagaaauuaaggauau----augauuaacuaugucuuuuuauguuaaguaauuguag
                                                                                            *********************	81:::101	72--89	>>scaffold2646.Lu0910.pre-miRNA:1231.miRNA:7468	uauagagagcuac---uuauu
                                                                                    *********************	73:::93	65--84	>>scaffold2646.Lu0910.pre-miRNA:1231.miRNA:7469	cuuaau-guauagagagcuac
                                                                                     *********************	74:::94	66--84	>>scaffold2646.Lu0910.pre-miRNA:1231.miRNA:7470	uuaau-guauagagagcuac-
                                                                                   *********************	72:::92	64--83	>>scaffold2646.Lu0910.pre-miRNA:1231.miRNA:7471	gcuuaau-guauagagagcua
                                                                                  *********************	71:::91	63--82	>>scaffold2646.Lu0910.pre-miRNA:1231.miRNA:7472	ugcuuaau-guauagagagcu
                                                                                             *********************	82:::102	73--89	>>scaffold2646.Lu0910.pre-miRNA:1231.miRNA:7473	auagagagcuac---uuauu-
>>scaffold2646.Lu0910.pre-miRNA:1231
	cauuuuuauuuacauugguguuaguagcuuuguuuuguaaaaauuccuuguuuccuaugcuucugcuuaauguauagagagcuacuuauugcaucuuuaguaauaauuucuuccaauaccguuaugaacauggauucaugugauaaacacaguuggagguuuucaucaucuaaguuucaaccacaguuguauaacuagggaaacauguagguuguauccuuuguugucuaucuuuguuuccuaaagccugguaugagaagguuuguacauaucugauuuuggugauggugaugaaugaugauaaggaucggaagggaaaauaaaauagauaucaugacauuuguuagauaagaugauaucgaagugggauagaaucuguuagauaggauugugugauguuaaugaauuguauuuuucuguaucaauuaguauauaggaauuaaagagagugguuaguuuacaaauugagaugauauaugagaucaaaaaua
	.((((((((((.(((..((((((....(((...((((((((.(((((((..((((((((....((((....((((((((((.(((((((((((((.((((.........((((((((...(((....(((((....)))))....)))...))))))))..........))))........(((((((.((((((.(((((.(((.......))).))))).))).((((((((..((((((.((((((.........)))))).......(((((((((.((.((.((.....)).)).)).))))))))).))))))........(((((((((((....))).......)))))))).....)))))))).........))).))))))).))))).)))))...))).)))))))))).....))))))))))))...))).))))......))))))))..))).))))))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2646.23.0	is_MIRNA
	VAL:	1.00	MeanVal:	9.091768	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugguguua-guag---cuuuguuuuguaaaa-----auuc-cuugu-uuccuaugcuucugcuuaaug-uauagagagcuac---uuauu-gcauc
            +++++-+++|+++-|||+++---++++++++-|||||++++|+++--|++++++++----++++---++|+++++++++-+++|||+++++|+++++
            +++++-+++-+++----+++--|++++++++------++++-+++---++++++++||||++++---++-+++++++++-+++---+++++-+++++
    REV:    aacuagaguauauaguagaguu-aaacauuugauuggugagagaaauuaaggauau----augauuaacuaugucuuuuuauguuaaguaauuguag
                                                                          *********************	63:::83	52--71	>>scaffold2646.Lu0910.pre-miRNA:1232.miRNA:7474	cuuaaug-uauagagagcuac
                                                                           *********************	64:::84	53--71	>>scaffold2646.Lu0910.pre-miRNA:1232.miRNA:7475	uuaaug-uauagagagcuac-
                                                                         *********************	62:::82	51--70	>>scaffold2646.Lu0910.pre-miRNA:1232.miRNA:7476	gcuuaaug-uauagagagcua
                                                                        *********************	61:::81	50--69	>>scaffold2646.Lu0910.pre-miRNA:1232.miRNA:7477	ugcuuaaug-uauagagagcu
                                                                            *********************	65:::85	54--71	>>scaffold2646.Lu0910.pre-miRNA:1232.miRNA:7478	uaaug-uauagagagcuac--
                                                                                  *********************	71:::91	59--76	>>scaffold2646.Lu0910.pre-miRNA:1232.miRNA:7479	uauagagagcuac---uuauu
>>scaffold2646.Lu0910.pre-miRNA:1232
	auugguguuaguagcuuuguuuuguaaaaauuccuuguuuccuaugcuucugcuuaauguauagagagcuacuuauugcaucuuuaguaauaauuucuuccaauaccguuaugaacauggauucaugugauaaacacaguuggagguuuucaucaucuaaguuucaaccacaguuguauaacuagggaaacauguagguuguauccuuuguugucuaucuuuguuuccuaaagccugguaugagaagguuuguacauaucugauuuuggugauggugaugaaugaugauaaggaucggaagggaaaauaaaauagauaucaugacauuuguuagauaagaugauaucgaagugggauagaaucuguuagauaggauugugugauguuaaugaauuguauuuuucuguaucaauuaguauauaggaauuaaagagagugguuaguuuacaaauugagaugauauaugagaucaaa
	.(((((.((((((.(((...((((((((.(((((((..((((((((....((((...(((((((((((.(((((((((((((.((((.........((((((((...(((....(((((....)))))....)))...))))))))..........))))........(((((((.((((((.(((((.(((.......))).))))).))).((((((((..((((((.((((((.........)))))).......(((((((((.((.((.((.....)).)).)).))))))))).))))))........(((((((((((....))).......)))))))).....)))))))).........))).))))))).))))).)))))...))).))))))))).))...))))))))))))...))).))))......))))))))..)))....))).))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4005.0	is_MIRNA
	VAL:	2.74	MeanVal:	61.042854	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            +++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            +++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    auaaaccuauccaauuguaccacuuuaaacuuaaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1233.miRNA:7480	auagugaaauuugauuuuuua
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1233.miRNA:7481	aaauuugauuuuuuagucauu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1233.miRNA:7482	aucauagugaaauuugauuuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1233.miRNA:7483	uaucauagugaaauuugauuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1233.miRNA:7484	uuaucauagugaaauuugauu
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1233.miRNA:7485	aauuugauuuuuuagucauuu
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1233
	aguuuuaacauaugcuaagaaaugguuacagggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaaca
	.((((((((..(((((..(((((((....((..(((((((.....((((...((((...(((....))).))))...))))..((((((((((.((((((..((((.(((((....((((......))))..........((.(((.....))).))...))))).))))..)))).))..)))))).))))......)))))))..))))))))))))))(((((....((((((.(((.(((((((((((.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).))))))))))).))).))))))....))))).............)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4018.0	is_MIRNA
	VAL:	2.65	MeanVal:	59.1422278333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            ++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            ++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    aauaaaccuauccaauuguaccacuuuaaacuuaaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1234.miRNA:7486	auagugaaauuugauuuuuua
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1234.miRNA:7487	aaauuugauuuuuuagucauu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1234.miRNA:7488	uaucauagugaaauuugauuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1234.miRNA:7489	uuaucauagugaaauuugauu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1234.miRNA:7490	aucauagugaaauuugauuuu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1234.miRNA:7491	aauuugauuuuuuagucauuu
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1234
	gcuaagaaaugguuacagggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaa
	(((..(((((((....((..(((((((.....((((...((((...(((....))).))))...))))..((((((((((.((((((..((((.(((((....((((......))))..........((.(((.....))).))...))))).))))..)))).))..)))))).))))......)))))))..)))))))))))).((((((....((((((.(((.(((((((((((.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).))))))))))).))).))))))....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4022.0	is_MIRNA
	VAL:	2.65	MeanVal:	59.1422278333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            ++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            ++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    aauaaaccuauccaauuguaccacuuuaaacuuaaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1235.miRNA:7492	auagugaaauuugauuuuuua
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1235.miRNA:7493	aaauuugauuuuuuagucauu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1235.miRNA:7494	uaucauagugaaauuugauuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1235.miRNA:7495	uuaucauagugaaauuugauu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1235.miRNA:7496	aucauagugaaauuugauuuu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1235.miRNA:7497	aauuugauuuuuuagucauuu
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1235
	agaaaugguuacagggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaa
	.(((((((....((..(((((((.....((((...((((...(((....))).))))...))))..((((((((((.((((((..((((.(((((....((((......))))..........((.(((.....))).))...))))).))))..)))).))..)))))).))))......)))))))..)))))))))....((((((....((((((.(((.(((((((((((.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).))))))))))).))).))))))....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4036.0	is_MIRNA
	VAL:	2.83	MeanVal:	63.0125533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            ++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            ++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    uccaauuguaccacuuuaaacuuaaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1236.miRNA:7498	auagugaaauuugauuuuuua
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1236.miRNA:7499	aaauuugauuuuuuagucauu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1236.miRNA:7500	uaucauagugaaauuugauuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1236.miRNA:7501	aucauagugaaauuugauuuu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1236.miRNA:7502	uuaucauagugaaauuugauu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1236.miRNA:7503	aauuugauuuuuuagucauuu
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1236
	ggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuaucca
	(((..((((((....((((((((((...(((....))).)))).........((((((((((.((((((..((((.(((((....((((......))))..........((.(((.....))).))...))))).))))..)))).))..)))))).)))).....................)))))).))))))....((((((.(((.(((((((((((.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).))))))))))).))).)))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4036.1	is_MIRNA
	VAL:	2.83	MeanVal:	63.0125533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            ++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            ++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    uccaauuguaccacuuuaaacuuaaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1237.miRNA:7504	auagugaaauuugauuuuuua
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1237.miRNA:7505	aaauuugauuuuuuagucauu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1237.miRNA:7506	uaucauagugaaauuugauuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1237.miRNA:7507	aucauagugaaauuugauuuu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1237.miRNA:7508	uuaucauagugaaauuugauu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1237.miRNA:7509	aauuugauuuuuuagucauuu
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1237
	ggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuaucca
	(((..((((((....(((((((.((((((((.((((((.........))))))..))))))))...((((((((((((((..((((.(((.(((......)))...))).))))...........((((..........))))...))))))..)).))))))..................))))))).))))))....((((((.(((.(((((((((((.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).))))))))))).))).)))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4036.2	is_MIRNA
	VAL:	2.83	MeanVal:	63.0125533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            ++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            ++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    uccaauuguaccacuuuaaacuuaaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1238.miRNA:7510	auagugaaauuugauuuuuua
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1238.miRNA:7511	aaauuugauuuuuuagucauu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1238.miRNA:7512	uaucauagugaaauuugauuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1238.miRNA:7513	aucauagugaaauuugauuuu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1238.miRNA:7514	uuaucauagugaaauuugauu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1238.miRNA:7515	aauuugauuuuuuagucauuu
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1238
	ggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuaucca
	(((..((((((....(((((((.((((((((.((((((.........))))))..))))))))...((((((((((((((.....((((......))))..........((.(((.....))).))....................))))))..)).))))))..................))))))).))))))....((((((.(((.(((((((((((.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).))))))))))).))).)))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4046.0	is_MIRNA
	VAL:	2.65	MeanVal:	59.1422278333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            ++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            ++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    aauaaaccuauccaauuguaccacuuuaaacuuaaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1239.miRNA:7516	auagugaaauuugauuuuuua
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1239.miRNA:7517	aaauuugauuuuuuagucauu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1239.miRNA:7518	uaucauagugaaauuugauuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1239.miRNA:7519	uuaucauagugaaauuugauu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1239.miRNA:7520	aucauagugaaauuugauuuu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1239.miRNA:7521	aauuugauuuuuuagucauuu
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1239
	ggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaa
	(((((.((((((.((((((((.((((((.........))))))..))))))))...)))))).))))).(((...((((......)))).............(((.....))).)))..(((((....(((((..............((((((....((......))....))))))..((((((....((((((.(((.(((((((((((.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).))))))))))).))).))))))....))))))...))))).....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4154.0	is_MIRNA
	VAL:	2.65	MeanVal:	59.1422278333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            ++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            ++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    aauaaaccuauccaauuguaccacuuuaaacuuaaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1240.miRNA:7522	auagugaaauuugauuuuuua
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1240.miRNA:7523	aaauuugauuuuuuagucauu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1240.miRNA:7524	uaucauagugaaauuugauuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1240.miRNA:7525	uuaucauagugaaauuugauu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1240.miRNA:7526	aucauagugaaauuugauuuu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1240.miRNA:7527	aauuugauuuuuuagucauuu
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1240
	aaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaa
	.........(((((((.......................((((((....((......))....))))))..((((((....((((((.(((.(((((((((((.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).))))))))))).))).))))))....))))))...))))))).......

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4162.0	is_MIRNA
	VAL:	2.65	MeanVal:	59.1422278333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            ++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            ++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    aauaaaccuauccaauuguaccacuuuaaacuuaaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1241.miRNA:7528	auagugaaauuugauuuuuua
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1241.miRNA:7529	aaauuugauuuuuuagucauu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1241.miRNA:7530	uaucauagugaaauuugauuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1241.miRNA:7531	uuaucauagugaaauuugauu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1241.miRNA:7532	aucauagugaaauuugauuuu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1241.miRNA:7533	aauuugauuuuuuagucauuu
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1241
	caauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauua
	.(((((((.......................((((((....((......))....))))))..((((((....((((((.(((.(((((((((((.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).))))))))))).))).))))))....))))))...))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4164.0	is_MIRNA
	VAL:	2.65	MeanVal:	59.1422278333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            ++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            ++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    aauaaaccuauccaauuguaccacuuuaaacuuaaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1242.miRNA:7534	auagugaaauuugauuuuuua
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1242.miRNA:7535	aaauuugauuuuuuagucauu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1242.miRNA:7536	uaucauagugaaauuugauuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1242.miRNA:7537	uuaucauagugaaauuugauu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1242.miRNA:7538	aucauagugaaauuugauuuu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1242.miRNA:7539	aauuugauuuuuuagucauuu
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1242
	auuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaa
	.(((((....(((((..............((((((....((......))....))))))..((((((....((((((.(((.(((((((((((.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).))))))))))).))).))))))....))))))...))))).....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4173.0	is_MIRNA
	VAL:	2.65	MeanVal:	59.1422278333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            ++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            ++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    aauaaaccuauccaauuguaccacuuuaaacuuaaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1243.miRNA:7540	auagugaaauuugauuuuuua
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1243.miRNA:7541	aaauuugauuuuuuagucauu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1243.miRNA:7542	uaucauagugaaauuugauuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1243.miRNA:7543	uuaucauagugaaauuugauu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1243.miRNA:7544	aucauagugaaauuugauuuu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1243.miRNA:7545	aauuugauuuuuuagucauuu
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1243
	uuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaau
	.(((((..............((((((....((......))....))))))..((((((....((((((.(((.(((((((((((.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).))))))))))).))).))))))....))))))...))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4182.0	is_MIRNA
	VAL:	2.65	MeanVal:	59.1422278333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            ++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            ++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    aauaaaccuauccaauuguaccacuuuaaacuuaaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1244.miRNA:7546	auagugaaauuugauuuuuua
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1244.miRNA:7547	aaauuugauuuuuuagucauu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1244.miRNA:7548	uaucauagugaaauuugauuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1244.miRNA:7549	uuaucauagugaaauuugauu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1244.miRNA:7550	aucauagugaaauuugauuuu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1244.miRNA:7551	aauuugauuuuuuagucauuu
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1244
	cugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaa
	.((((......((((((....((......))....))))))..((((((....((((((.(((.(((((((((((.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).))))))))))).))).))))))....))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4187.0	is_MIRNA
	VAL:	2.65	MeanVal:	59.1422278333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            ++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            ++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    aauaaaccuauccaauuguaccacuuuaaacuuaaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1245.miRNA:7552	auagugaaauuugauuuuuua
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1245.miRNA:7553	aaauuugauuuuuuagucauu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1245.miRNA:7554	uaucauagugaaauuugauuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1245.miRNA:7555	uuaucauagugaaauuugauu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1245.miRNA:7556	aucauagugaaauuugauuuu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1245.miRNA:7557	aauuugauuuuuuagucauuu
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1245
	auaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaa
	.((((.((((((....((......))....))))))..((((((....((((((.(((.(((((((((((.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).))))))))))).))).))))))....))))))............)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4199.0	is_MIRNA
	VAL:	3.43	MeanVal:	76.510787	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauguuuuuuuacuucauuucggca-uuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            +++++-++++-++++-++++-++--|++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            +++++-++++-++++-++++|++---++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    uuacacaaaauugaauuaaa-cuaaaaauaaaccuauccaauuguaccacuuuaaacuuaaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
                                                        *********************	45:::65	44--64	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1246.miRNA:7558	auagugaaauuugauuuuuua
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1246.miRNA:7559	aaauuugauuuuuuagucauu
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1246.miRNA:7560	aucauagugaaauuugauuuu
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1246.miRNA:7561	uuaucauagugaaauuugauu
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1246.miRNA:7562	uaucauagugaaauuugauuu
                                                               *********************	52:::72	51--71	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1246.miRNA:7563	aauuugauuuuuuagucauuu
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1246
	aaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaacacauu
	.(((((.((((.((((.((((.((..((((((....((((((.(((.(((((((((((.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).))))))))))).))).))))))....))))))...)))))).)))).)))).)))))

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4199.1	is_MIRNA
	VAL:	2.75	MeanVal:	61.2857241666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            +++++-++++-++++-++++-----++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            +++++-++++-++++-++++-----++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    uuacacaaaauugaauuaaacuaaaaauaaaccuauccaauuguaccacuuuaaacuuaaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1247.miRNA:7564	auagugaaauuugauuuuuua
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1247.miRNA:7565	aaauuugauuuuuuagucauu
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1247.miRNA:7566	uaucauagugaaauuugauuu
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1247.miRNA:7567	aucauagugaaauuugauuuu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1247.miRNA:7568	uuaucauagugaaauuugauu
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1247.miRNA:7569	aauuugauuuuuuagucauuu
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1247
	aaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaacacauu
	.(((((.((((.((((.((((.....((((((....((((((.(((.(((((((((((.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).))))))))))).))).))))))....)))))).....)))).)))).)))).)))))

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4205.0	is_MIRNA
	VAL:	2.89	MeanVal:	64.3784195	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            ++++-++++-++++-----++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            ++++-++++-++++-----++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    aaaauugaauuaaacuaaaaauaaaccuauccaauuguaccacuuuaaacuuaaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1248.miRNA:7570	auagugaaauuugauuuuuua
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1248.miRNA:7571	aaauuugauuuuuuagucauu
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1248.miRNA:7572	aucauagugaaauuugauuuu
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1248.miRNA:7573	uuaucauagugaaauuugauu
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1248.miRNA:7574	uaucauagugaaauuugauuu
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1248.miRNA:7575	aauuugauuuuuuagucauuu
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1248
	uuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaac
	.((((.((((.((((.....((((((....((((((.(((.(((((((((((.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).))))))))))).))).))))))....)))))).....)))).)))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4205.1	is_MIRNA
	VAL:	3.66	MeanVal:	81.5754098333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuacuucauuucggca-uuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            ++++-++++-++++-++--|++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            ++++-++++-++++|++---++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    aaaauugaauuaaa-cuaaaaauaaaccuauccaauuguaccacuuuaaacuuaaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1249.miRNA:7576	auagugaaauuugauuuuuua
                                                        *********************	45:::65	44--64	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1249.miRNA:7577	aaauuugauuuuuuagucauu
                                               *********************	36:::56	35--55	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1249.miRNA:7578	aucauagugaaauuugauuuu
                                             *********************	34:::54	33--53	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1249.miRNA:7579	uuaucauagugaaauuugauu
                                              *********************	35:::55	34--54	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1249.miRNA:7580	uaucauagugaaauuugauuu
                                                         *********************	46:::66	45--65	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1249.miRNA:7581	aauuugauuuuuuagucauuu
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1249
	uuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaac
	.((((.((((.((((.((..((((((....((((((.(((.(((((((((((.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).))))))))))).))).))))))....))))))...)))))).)))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4210.0	is_MIRNA
	VAL:	3.08	MeanVal:	68.5272658333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            ++++-++++-----++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            ++++-++++-----++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    ugaauuaaacuaaaaauaaaccuauccaauuguaccacuuuaaacuuaaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1250.miRNA:7582	auagugaaauuugauuuuuua
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1250.miRNA:7583	aaauuugauuuuuuagucauu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1250.miRNA:7584	uuaucauagugaaauuugauu
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1250.miRNA:7585	uaucauagugaaauuugauuu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1250.miRNA:7586	aucauagugaaauuugauuuu
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1250.miRNA:7587	aauuugauuuuuuagucauuu
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1250
	uacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguu
	.((((.((((.....((((((....((((((.(((.(((((((((((.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).))))))))))).))).))))))....)))))).....)))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4210.1	is_MIRNA
	VAL:	3.98	MeanVal:	88.6810333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuucauuucggca-uuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            ++++-++++-++--|++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            ++++-++++|++---++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    ugaauuaaa-cuaaaaauaaaccuauccaauuguaccacuuuaaacuuaaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
                                             *********************	34:::54	33--53	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1251.miRNA:7588	auagugaaauuugauuuuuua
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1251.miRNA:7589	aaauuugauuuuuuagucauu
                                        *********************	29:::49	28--48	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1251.miRNA:7590	uuaucauagugaaauuugauu
                                          *********************	31:::51	30--50	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1251.miRNA:7591	aucauagugaaauuugauuuu
                                         *********************	30:::50	29--49	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1251.miRNA:7592	uaucauagugaaauuugauuu
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1251.miRNA:7593	aauuugauuuuuuagucauuu
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1251
	uacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguu
	.((((.((((.((..((((((....((((((.(((.(((((((((((.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).))))))))))).))).))))))....))))))...)))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4224.0	is_MIRNA
	VAL:	2.65	MeanVal:	59.1422278333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            ++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            ++++++----++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    aauaaaccuauccaauuguaccacuuuaaacuuaaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1252.miRNA:7594	auagugaaauuugauuuuuua
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1252.miRNA:7595	aaauuugauuuuuuagucauu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1252.miRNA:7596	uaucauagugaaauuugauuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1252.miRNA:7597	uuaucauagugaaauuugauu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1252.miRNA:7598	aucauagugaaauuugauuuu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1252.miRNA:7599	aauuugauuuuuuagucauuu
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1252
	auuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaa
	.((((((....((((((.(((.(((((((((((.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).))))))))))).))).))))))....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4234.0	is_MIRNA
	VAL:	2.83	MeanVal:	63.0125533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            ++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            ++++++-+++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    uccaauuguaccacuuuaaacuuaaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1253.miRNA:7600	auagugaaauuugauuuuuua
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1253.miRNA:7601	aaauuugauuuuuuagucauu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1253.miRNA:7602	uaucauagugaaauuugauuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1253.miRNA:7603	aucauagugaaauuugauuuu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1253.miRNA:7604	uuaucauagugaaauuugauu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1253.miRNA:7605	aauuugauuuuuuagucauuu
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1253
	aggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccua
	.((((((.(((.(((((((((((.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).))))))))))).))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4241.0	is_MIRNA
	VAL:	2.64	MeanVal:	57.7294761666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            +++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            +++-+++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    guaccacuuuaaacuuaaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1254.miRNA:7606	auagugaaauuugauuuuuua
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1254.miRNA:7607	aaauuugauuuuuuagucauu
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1254.miRNA:7608	aauuugauuuuuuagucauuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1254.miRNA:7609	ugaaauuugauuuuuuaguca
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1254.miRNA:7610	gaaauuugauuuuuuagucau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1254.miRNA:7611	uagugaaauuugauuuuuuag
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1254
	ucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccaugu
	.(((.(((((((((((.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).))))))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4245.0	is_MIRNA
	VAL:	2.63	MeanVal:	55.6751646666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            +++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            +++++++++++-++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    cacuuuaaacuuaaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1255.miRNA:7612	aaauuugauuuuuuagucauu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1255.miRNA:7613	aauuugauuuuuuagucauuu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1255.miRNA:7614	ugaaauuugauuuuuuaguca
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1255.miRNA:7615	gaaauuugauuuuuuagucau
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1255.miRNA:7616	auuugauuuuuuagucauuuc
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1255.miRNA:7617	uuuuuuagucauuuccaacaa
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1255
	agugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucacc
	.(((((((((((.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4257.0	is_MIRNA
	VAL:	3.39	MeanVal:	60.8602866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            ++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            ++++++++-++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    aaaaauuauuaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1256.miRNA:7618	aaauauuagucgauuugaaaa
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1256.miRNA:7619	aaaaauuucaugucaaaaauu
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1256.miRNA:7620	aauauuagucgauuugaaaau
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1256.miRNA:7621	auuugaaaauuuuaaaaaaau
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1256.miRNA:7622	auauuagucgauuugaaaauu
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1256.miRNA:7623	aaaauuuuaaaaaaauuucau
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1256
	uuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaau
	.((((((((.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2672.4266.0	is_MIRNA
	VAL:	4.85	MeanVal:	87.1634866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauu-ucaauauugauggguug
            ++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++---++++-++++++++--++++++|+++++-++--++-++++
            ++++++++++++++-++-++++++++++-+++++++++++++-||++++-++++++++-|++++++-+++++-++--++-++++
    REV:    uaaagguuguucguacaguuuauaaucgcuuaaacuuuuaaac--uuuuaaaaguacac-uuuuaacaguuaaaggcacacaau
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1257.miRNA:7624	aaauauuagucgauuugaaaa
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1257.miRNA:7625	aaaaauuucaugucaaaaauu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1257.miRNA:7626	aauauuagucgauuugaaaau
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1257.miRNA:7627	auuugaaaauuuuaaaaaaau
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1257.miRNA:7628	auauuagucgauuugaaaauu
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1257.miRNA:7629	aaaauuuuaaaaaaauuucau
>>scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1257
	cauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauu
	.((((((((((((((.((.((((((((((.(((((((((((((...((((.((((((((..(((((((((((.((..((.((((...)))).))..)).))))).)))))).)))))))).)))).))))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2685.346.0	is_MIRNA
	VAL:	8.51	MeanVal:	62.7210886666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaacc-aaccggacggaccgguuguccguccu-gu
            ++++---|+++++++++++++++---+++++++-|++
            ++++----+++++++++++++++---+++++++--++
    REV:    ugcucuuauuggucugccuggccuaaaggcaggccca
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1258.miRNA:7630	aacc-aaccggacggaccggu
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1258.miRNA:7631	acc-aaccggacggaccgguu
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1258.miRNA:7632	gaacc-aaccggacggaccgg
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1258.miRNA:7633	cgaacc-aaccggacggaccg
                    *********************	9:::29	8--28	>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1258.miRNA:7634	aaccggacggaccgguugucc
>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1258
	acgaauuaagagauuuaauuaaauuugaaauaaaauuuaaaaaaaacgaaccaaccggacggaccgguuguccguccugucagaccacccggacggaaauccgguccgucugguuauucucgucggaauauggucucaacacgaacaugaaaguuguagaaaaucga
	.(((.....((((((...((((((((......)))))))).....((((...(((((((((((((((...(((((((.((......))..)))))))...)))))))))))))))....))))........))))))...((.(((......)))))......))).

###########################################################################################################################

>scaffold2685.346.1	is_MIRNA
	VAL:	41.95	MeanVal:	309.265743166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaacc-aaccggacggaccgguuguccgucc
            ++++---|+++++++++++++++---+++++++
            ++++----+++++++++++++++---+++++++
    REV:    ugcucuuauuggucugccuggccuaaaggcagg
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1259.miRNA:7635	aacc-aaccggacggaccggu
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1259.miRNA:7636	acc-aaccggacggaccgguu
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1259.miRNA:7637	gaacc-aaccggacggaccgg
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1259.miRNA:7638	cgaacc-aaccggacggaccg
                    *********************	9:::29	8--28	>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1259.miRNA:7639	aaccggacggaccgguugucc
>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1259
	acgaauuaagagauuuaauuaaauuugaaauaaaauuuaaaaaaaacgaaccaaccggacggaccgguuguccguccugucagaccacccggacggaaauccgguccgucugguuauucucgucggaauauggucucaacacgaacaugaaaguuguagaaaaucga
	.(((.....((((((...((((((((......)))))))).....((((...(((((((((((((((...(((((((.............)))))))...)))))))))))))))....))))........))))))...((.(((......)))))......))).

###########################################################################################################################

>scaffold2685.354.0	is_MIRNA
	VAL:	8.51	MeanVal:	62.7210886666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaacc-aaccggacggaccgguuguccguccu-gu
            ++++---|+++++++++++++++---+++++++-|++
            ++++----+++++++++++++++---+++++++--++
    REV:    ugcucuuauuggucugccuggccuaaaggcaggccca
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1260.miRNA:7640	aacc-aaccggacggaccggu
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1260.miRNA:7641	acc-aaccggacggaccgguu
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1260.miRNA:7642	gaacc-aaccggacggaccgg
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1260.miRNA:7643	cgaacc-aaccggacggaccg
                    *********************	9:::29	8--28	>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1260.miRNA:7644	aaccggacggaccgguugucc
>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1260
	agagauuuaauuaaauuugaaauaaaauuuaaaaaaaacgaaccaaccggacggaccgguuguccguccugucagaccacccggacggaaauccgguccgucugguuauucucgucggaauauggucucaacacgaacaugaaaguuguagaaaaucga
	.((((((...((((((((......)))))))).....((((...(((((((((((((((...(((((((.((......))..)))))))...)))))))))))))))....))))........))))))....((((((.......)))......))).

###########################################################################################################################

>scaffold2685.354.1	is_MIRNA
	VAL:	41.95	MeanVal:	309.265743166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaacc-aaccggacggaccgguuguccgucc
            ++++---|+++++++++++++++---+++++++
            ++++----+++++++++++++++---+++++++
    REV:    ugcucuuauuggucugccuggccuaaaggcagg
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1261.miRNA:7645	aacc-aaccggacggaccggu
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1261.miRNA:7646	acc-aaccggacggaccgguu
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1261.miRNA:7647	gaacc-aaccggacggaccgg
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1261.miRNA:7648	cgaacc-aaccggacggaccg
                    *********************	9:::29	8--28	>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1261.miRNA:7649	aaccggacggaccgguugucc
>>scaffold2685.Lu0910.pre-miRNA:1261
	agagauuuaauuaaauuugaaauaaaauuuaaaaaaaacgaaccaaccggacggaccgguuguccguccugucagaccacccggacggaaauccgguccgucugguuauucucgucggaauauggucucaacacgaacaugaaaguuguagaaaaucga
	.((((((...((((((((......)))))))).....((((...(((((((((((((((...(((((((.............)))))))...)))))))))))))))....))))........))))))....((((((.......)))......))).

###########################################################################################################################

>scaffold2706.120.0	is_MIRNA
	VAL:	2.18	MeanVal:	20.8373278333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaauuuaagauuuu--acc-aucaaaccaucuugaauuugaguuca--acguaugauu----aguugau---acguu
            +++++++++++-----||++-|++++-++----+++++++++++++++||++++-+++--||||++++---|||+++++
            +++++++++++-------++--++++-++-|||+++++++++++++++--++++-+++------++++------+++++
    REV:    acuuuaaguucgcacaguugauuaguaugc---aauuuaagcuuaaguucugcaaacuuccauuuuagaauuuuugcaa
              *********************	3:::23	3--20	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1262.miRNA:7650	aaauuuaagauuuu--acc-a
               *********************	4:::24	4--21	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1262.miRNA:7651	aauuuaagauuuu--acc-au
             *********************	2:::22	2--19	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1262.miRNA:7652	gaaauuuaagauuuu--acc-
                    *********************	9:::29	9--26	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1262.miRNA:7653	aagauuuu--acc-aucaaac
                 *********************	6:::26	6--23	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1262.miRNA:7654	uuuaagauuuu--acc-auca
                *********************	5:::25	5--22	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1262.miRNA:7655	auuuaagauuuu--acc-auc
>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1262
	gaaucuggguuguuaaccuuguuuaauuaccauauggucacuagaaucuucuuuuuaugaauauauggcccacagagguauguuuaaaaaagguaaccaaauaguuacugaguauuaccaaauaguuacuguuauuaaaguaccauaguauagaaauuaauguaguuguuaggaaaaaaagguugaaauuuaagauuuuaccaucaaaccaucuugaauuugaguucaacguaugauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuuaccuucaaacgucuugaauucgaauuuaacguaugauuaguugacacgcuugaauuucauuuuuacucaugauuauuugacacuuuuuucaaugauuggauua
	.(((((((((((...(((((.........(((((((.(((.(((((......)))))))).)))))))......))))).......((((((((...((((((((((.((((((...((.((((..(((.((((.....((((....))))......)))))))..)))).))..........(((((((((((.....((.((((.((....(((((((((((((((((((.(((..((((...(((((.......)))))......))))......))).))))..))))))))))))))).)).))))..)).......)))))))))))....))))))))))))))))..))))))))))))..))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2706.120.1	is_MIRNA
	VAL:	2.18	MeanVal:	20.8373278333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaauuuaagauuuu--acc-aucaaaccaucuugaauuugaguuca--acguaugauu----aguugau---acguu
            +++++++++++-----||++-|++++-++----+++++++++++++++||++++-+++--||||++++---|||+++++
            +++++++++++-------++--++++-++-|||+++++++++++++++--++++-+++------++++------+++++
    REV:    acuuuaaguucgcacaguugauuaguaugc---aauuuaagcuuaaguucugcaaacuuccauuuuagaauuuuugcaa
              *********************	3:::23	3--20	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1263.miRNA:7656	aaauuuaagauuuu--acc-a
               *********************	4:::24	4--21	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1263.miRNA:7657	aauuuaagauuuu--acc-au
             *********************	2:::22	2--19	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1263.miRNA:7658	gaaauuuaagauuuu--acc-
                    *********************	9:::29	9--26	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1263.miRNA:7659	aagauuuu--acc-aucaaac
                 *********************	6:::26	6--23	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1263.miRNA:7660	uuuaagauuuu--acc-auca
                *********************	5:::25	5--22	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1263.miRNA:7661	auuuaagauuuu--acc-auc
>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1263
	gaaucuggguuguuaaccuuguuuaauuaccauauggucacuagaaucuucuuuuuaugaauauauggcccacagagguauguuuaaaaaagguaaccaaauaguuacugaguauuaccaaauaguuacuguuauuaaaguaccauaguauagaaauuaauguaguuguuaggaaaaaaagguugaaauuuaagauuuuaccaucaaaccaucuugaauuugaguucaacguaugauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuuaccuucaaacgucuugaauucgaauuuaacguaugauuaguugacacgcuugaauuucauuuuuacucaugauuauuugacacuuuuuucaaugauuggauua
	.(((((.(((..((.(((((.........(((((((.(((.(((((......)))))))).)))))))......))))).......((((((((...((((((((((.((((((...((.((((..(((.((((.....((((....))))......)))))))..)))).))..........(((((((((((.....((.((((.((....(((((((((((((((((((.(((..((((...(((((.......)))))......))))......))).))))..))))))))))))))).)).))))..)).......)))))))))))....))))))))))))))))..)))))))).))..)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2706.134.0	is_MIRNA
	VAL:	2.18	MeanVal:	20.8373278333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaauuuaagauuuu--acc-aucaaaccaucuugaauuugaguuca--acguaugauu----aguugau---acguu
            +++++++++++-----||++-|++++-++----+++++++++++++++||++++-+++--||||++++---|||+++++
            +++++++++++-------++--++++-++-|||+++++++++++++++--++++-+++------++++------+++++
    REV:    acuuuaaguucgcacaguugauuaguaugc---aauuuaagcuuaaguucugcaaacuuccauuuuagaauuuuugcaa
              *********************	3:::23	3--20	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1264.miRNA:7662	aaauuuaagauuuu--acc-a
               *********************	4:::24	4--21	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1264.miRNA:7663	aauuuaagauuuu--acc-au
             *********************	2:::22	2--19	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1264.miRNA:7664	gaaauuuaagauuuu--acc-
                    *********************	9:::29	9--26	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1264.miRNA:7665	aagauuuu--acc-aucaaac
                 *********************	6:::26	6--23	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1264.miRNA:7666	uuuaagauuuu--acc-auca
                *********************	5:::25	5--22	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1264.miRNA:7667	auuuaagauuuu--acc-auc
>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1264
	aaccuuguuuaauuaccauauggucacuagaaucuucuuuuuaugaauauauggcccacagagguauguuuaaaaaagguaaccaaauaguuacugaguauuaccaaauaguuacuguuauuaaaguaccauaguauagaaauuaauguaguuguuaggaaaaaaagguugaaauuuaagauuuuaccaucaaaccaucuugaauuugaguucaacguaugauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuuaccuucaaacgucuugaauucgaauuuaacguaugauuaguugacacgcuugaauuucauuuuuacucaugauuauuugacacuuuuuucaaug
	.(((((.........(((((((.(((.(((((......)))))))).)))))))......)))))..(((.(((((((((...((((((((((.((((((...((.((((..(((.((((.....((((....))))......)))))))..)))).))..........(((((((((((.....((.((((.((....(((((((((((((((((((.(((..((((...(((((.......)))))......))))......))).))))..))))))))))))))).)).))))..)).......)))))))))))....)))))))))))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2706.139.0	is_MIRNA
	VAL:	2.18	MeanVal:	20.8373278333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaauuuaagauuuu--acc-aucaaaccaucuugaauuugaguuca--acguaugauu----aguugau---acguu
            +++++++++++-----||++-|++++-++----+++++++++++++++||++++-+++--||||++++---|||+++++
            +++++++++++-------++--++++-++-|||+++++++++++++++--++++-+++------++++------+++++
    REV:    acuuuaaguucgcacaguugauuaguaugc---aauuuaagcuuaaguucugcaaacuuccauuuuagaauuuuugcaa
              *********************	3:::23	3--20	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1265.miRNA:7668	aaauuuaagauuuu--acc-a
               *********************	4:::24	4--21	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1265.miRNA:7669	aauuuaagauuuu--acc-au
             *********************	2:::22	2--19	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1265.miRNA:7670	gaaauuuaagauuuu--acc-
                    *********************	9:::29	9--26	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1265.miRNA:7671	aagauuuu--acc-aucaaac
                 *********************	6:::26	6--23	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1265.miRNA:7672	uuuaagauuuu--acc-auca
                *********************	5:::25	5--22	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1265.miRNA:7673	auuuaagauuuu--acc-auc
>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1265
	uguuuaauuaccauauggucacuagaaucuucuuuuuaugaauauauggcccacagagguauguuuaaaaaagguaaccaaauaguuacugaguauuaccaaauaguuacuguuauuaaaguaccauaguauagaaauuaauguaguuguuaggaaaaaaagguugaaauuuaagauuuuaccaucaaaccaucuugaauuugaguucaacguaugauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuuaccuucaaacgucuugaauucgaauuuaacguaugauuaguugacacgcuugaauuucauuuuuacucaugauuauuugacacuuuuuucaaugauuggauuaaauu
	.((((((((.(((((((.(((.(((((......)))))))).))))))).............(((.(((((((((...((((((((((.((((((...((.((((..(((.((((.....((((....))))......)))))))..)))).))..........(((((((((((.....((.((((.((....(((((((((((((((((((.(((..((((...(((((.......)))))......))))......))).))))..))))))))))))))).)).))))..)).......)))))))))))....)))))))))))))))))).))))))).))).....)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2706.148.0	is_MIRNA
	VAL:	2.18	MeanVal:	20.8373278333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaauuuaagauuuu--acc-aucaaaccaucuugaauuugaguuca--acguaugauu----aguugau---acguu
            +++++++++++-----||++-|++++-++----+++++++++++++++||++++-+++--||||++++---|||+++++
            +++++++++++-------++--++++-++-|||+++++++++++++++--++++-+++------++++------+++++
    REV:    acuuuaaguucgcacaguugauuaguaugc---aauuuaagcuuaaguucugcaaacuuccauuuuagaauuuuugcaa
              *********************	3:::23	3--20	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1266.miRNA:7674	aaauuuaagauuuu--acc-a
               *********************	4:::24	4--21	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1266.miRNA:7675	aauuuaagauuuu--acc-au
             *********************	2:::22	2--19	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1266.miRNA:7676	gaaauuuaagauuuu--acc-
                    *********************	9:::29	9--26	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1266.miRNA:7677	aagauuuu--acc-aucaaac
                 *********************	6:::26	6--23	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1266.miRNA:7678	uuuaagauuuu--acc-auca
                *********************	5:::25	5--22	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1266.miRNA:7679	auuuaagauuuu--acc-auc
>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1266
	accauauggucacuagaaucuucuuuuuaugaauauauggcccacagagguauguuuaaaaaagguaaccaaauaguuacugaguauuaccaaauaguuacuguuauuaaaguaccauaguauagaaauuaauguaguuguuaggaaaaaaagguugaaauuuaagauuuuaccaucaaaccaucuugaauuugaguucaacguaugauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuuaccuucaaacgucuugaauucgaauuuaacguaugauuaguugacacgcuugaauuucauuuuuacucaugauuauuugacacuuuuuucaaug
	.(((((((.(((.(((((......)))))))).))))))).............(((.(((((((((...((((((((((.((((((...((.((((..(((.((((.....((((....))))......)))))))..)))).))..........(((((((((((.....((.((((.((....(((((((((((((((((((.(((..((((...(((((.......)))))......))))......))).))))..))))))))))))))).)).))))..)).......)))))))))))....)))))))))))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2706.168.0	is_MIRNA
	VAL:	2.18	MeanVal:	20.8373278333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaauuuaagauuuu--acc-aucaaaccaucuugaauuugaguuca--acguaugauu----aguugau---acguu
            +++++++++++-----||++-|++++-++----+++++++++++++++||++++-+++--||||++++---|||+++++
            +++++++++++-------++--++++-++-|||+++++++++++++++--++++-+++------++++------+++++
    REV:    acuuuaaguucgcacaguugauuaguaugc---aauuuaagcuuaaguucugcaaacuuccauuuuagaauuuuugcaa
              *********************	3:::23	3--20	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1267.miRNA:7680	aaauuuaagauuuu--acc-a
               *********************	4:::24	4--21	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1267.miRNA:7681	aauuuaagauuuu--acc-au
             *********************	2:::22	2--19	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1267.miRNA:7682	gaaauuuaagauuuu--acc-
                    *********************	9:::29	9--26	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1267.miRNA:7683	aagauuuu--acc-aucaaac
                 *********************	6:::26	6--23	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1267.miRNA:7684	uuuaagauuuu--acc-auca
                *********************	5:::25	5--22	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1267.miRNA:7685	auuuaagauuuu--acc-auc
>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1267
	uucuuuuuaugaauauauggcccacagagguauguuuaaaaaagguaaccaaauaguuacugaguauuaccaaauaguuacuguuauuaaaguaccauaguauagaaauuaauguaguuguuaggaaaaaaagguugaaauuuaagauuuuaccaucaaaccaucuugaauuugaguucaacguaugauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuuaccuucaaacgucuugaauucgaauuuaacguaugauuaguugacacgcuugaauuucauuuuuacucaugauuauuugacacuuuuuucaaugauuggau
	.(((..((((((((((...(((......))))))))).((((((((...((((((((((.((((((...((.((((..(((.((((.....((((....))))......)))))))..)))).))..........(((((((((((.....((.((((.((....(((((((((((((((((((.(((..((((...(((((.......)))))......))))......))).))))..))))))))))))))).)).))))..)).......)))))))))))....))))))))))))))))..))))))))..))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold2706.168.1	is_MIRNA
	VAL:	2.18	MeanVal:	20.8373278333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaauuuaagauuuu--acc-aucaaaccaucuugaauuugaguuca--acguaugauu----aguugau---acguu
            +++++++++++-----||++-|++++-++----+++++++++++++++||++++-+++--||||++++---|||+++++
            +++++++++++-------++--++++-++-|||+++++++++++++++--++++-+++------++++------+++++
    REV:    acuuuaaguucgcacaguugauuaguaugc---aauuuaagcuuaaguucugcaaacuuccauuuuagaauuuuugcaa
              *********************	3:::23	3--20	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1268.miRNA:7686	aaauuuaagauuuu--acc-a
               *********************	4:::24	4--21	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1268.miRNA:7687	aauuuaagauuuu--acc-au
             *********************	2:::22	2--19	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1268.miRNA:7688	gaaauuuaagauuuu--acc-
                    *********************	9:::29	9--26	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1268.miRNA:7689	aagauuuu--acc-aucaaac
                 *********************	6:::26	6--23	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1268.miRNA:7690	uuuaagauuuu--acc-auca
                *********************	5:::25	5--22	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1268.miRNA:7691	auuuaagauuuu--acc-auc
>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1268
	uucuuuuuaugaauauauggcccacagagguauguuuaaaaaagguaaccaaauaguuacugaguauuaccaaauaguuacuguuauuaaaguaccauaguauagaaauuaauguaguuguuaggaaaaaaagguugaaauuuaagauuuuaccaucaaaccaucuugaauuugaguucaacguaugauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuuaccuucaaacgucuugaauucgaauuuaacguaugauuaguugacacgcuugaauuucauuuuuacucaugauuauuugacacuuuuuucaaugauuggau
	.(((..((((.........(((......))).......((((((((...((((((((((.((((((...((.((((..(((.((((.....((((....))))......)))))))..)))).))..........(((((((((((.....((.((((.((....(((((((((((((((((((.(((..((((...(((((.......)))))......))))......))).))))..))))))))))))))).)).))))..)).......)))))))))))....))))))))))))))))..))))))))..))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold2706.176.0	is_MIRNA
	VAL:	2.18	MeanVal:	20.8373278333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaauuuaagauuuu--acc-aucaaaccaucuugaauuugaguuca--acguaugauu----aguugau---acguu
            +++++++++++-----||++-|++++-++----+++++++++++++++||++++-+++--||||++++---|||+++++
            +++++++++++-------++--++++-++-|||+++++++++++++++--++++-+++------++++------+++++
    REV:    acuuuaaguucgcacaguugauuaguaugc---aauuuaagcuuaaguucugcaaacuuccauuuuagaauuuuugcaa
              *********************	3:::23	3--20	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1269.miRNA:7692	aaauuuaagauuuu--acc-a
               *********************	4:::24	4--21	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1269.miRNA:7693	aauuuaagauuuu--acc-au
             *********************	2:::22	2--19	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1269.miRNA:7694	gaaauuuaagauuuu--acc-
                    *********************	9:::29	9--26	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1269.miRNA:7695	aagauuuu--acc-aucaaac
                 *********************	6:::26	6--23	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1269.miRNA:7696	uuuaagauuuu--acc-auca
                *********************	5:::25	5--22	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1269.miRNA:7697	auuuaagauuuu--acc-auc
>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1269
	augaauauauggcccacagagguauguuuaaaaaagguaaccaaauaguuacugaguauuaccaaauaguuacuguuauuaaaguaccauaguauagaaauuaauguaguuguuaggaaaaaaagguugaaauuuaagauuuuaccaucaaaccaucuugaauuugaguucaacguaugauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuuaccuucaaacgucuugaauucgaauuuaacguaugauuaguugacacgcuugaauuucauuuuuacucaugauuauuugacacuuuuuuc
	.(((((((...(((......))))))))))((((((((...((((((((((.((((((...((.((((..(((.((((.....((((....))))......)))))))..)))).))..........(((((((((((.....((.((((.((....(((((((((((((((((((.(((..((((...(((((.......)))))......))))......))).))))..))))))))))))))).)).))))..)).......)))))))))))....))))))))))))))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2706.186.0	is_MIRNA
	VAL:	2.18	MeanVal:	20.8373278333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaauuuaagauuuu--acc-aucaaaccaucuugaauuugaguuca--acguaugauu----aguugau---acguu
            +++++++++++-----||++-|++++-++----+++++++++++++++||++++-+++--||||++++---|||+++++
            +++++++++++-------++--++++-++-|||+++++++++++++++--++++-+++------++++------+++++
    REV:    acuuuaaguucgcacaguugauuaguaugc---aauuuaagcuuaaguucugcaaacuuccauuuuagaauuuuugcaa
              *********************	3:::23	3--20	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1270.miRNA:7698	aaauuuaagauuuu--acc-a
               *********************	4:::24	4--21	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1270.miRNA:7699	aauuuaagauuuu--acc-au
             *********************	2:::22	2--19	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1270.miRNA:7700	gaaauuuaagauuuu--acc-
                    *********************	9:::29	9--26	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1270.miRNA:7701	aagauuuu--acc-aucaaac
                 *********************	6:::26	6--23	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1270.miRNA:7702	uuuaagauuuu--acc-auca
                *********************	5:::25	5--22	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1270.miRNA:7703	auuuaagauuuu--acc-auc
>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1270
	ggcccacagagguauguuuaaaaaagguaaccaaauaguuacugaguauuaccaaauaguuacuguuauuaaaguaccauaguauagaaauuaauguaguuguuaggaaaaaaagguugaaauuuaagauuuuaccaucaaaccaucuugaauuugaguucaacguaugauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuuaccuucaaacgucuugaauucgaauuuaacguaugauuaguugacacgcuugaauuucauuuuuacucaugauuauuugacacuuuuuucaaug
	.(((......)))..(((.(((((((((...((((((((((.((((((...((.((((..(((.((((.....((((....))))......)))))))..)))).))..........(((((((((((.....((.((((.((....(((((((((((((((((((.(((..((((...(((((.......)))))......))))......))).))))..))))))))))))))).)).))))..)).......)))))))))))....)))))))))))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2706.200.0	is_MIRNA
	VAL:	2.18	MeanVal:	20.8373278333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaauuuaagauuuu--acc-aucaaaccaucuugaauuugaguuca--acguaugauu----aguugau---acguu
            +++++++++++-----||++-|++++-++----+++++++++++++++||++++-+++--||||++++---|||+++++
            +++++++++++-------++--++++-++-|||+++++++++++++++--++++-+++------++++------+++++
    REV:    acuuuaaguucgcacaguugauuaguaugc---aauuuaagcuuaaguucugcaaacuuccauuuuagaauuuuugcaa
              *********************	3:::23	3--20	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1271.miRNA:7704	aaauuuaagauuuu--acc-a
               *********************	4:::24	4--21	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1271.miRNA:7705	aauuuaagauuuu--acc-au
             *********************	2:::22	2--19	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1271.miRNA:7706	gaaauuuaagauuuu--acc-
                    *********************	9:::29	9--26	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1271.miRNA:7707	aagauuuu--acc-aucaaac
                 *********************	6:::26	6--23	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1271.miRNA:7708	uuuaagauuuu--acc-auca
                *********************	5:::25	5--22	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1271.miRNA:7709	auuuaagauuuu--acc-auc
>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1271
	uguuuaaaaaagguaaccaaauaguuacugaguauuaccaaauaguuacuguuauuaaaguaccauaguauagaaauuaauguaguuguuaggaaaaaaagguugaaauuuaagauuuuaccaucaaaccaucuugaauuugaguucaacguaugauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuuaccuucaaacgucuugaauucgaauuuaacguaugauuaguugacacgcuugaauuucauuuuuacucaugauuauuugacacuuuuuucaaug
	.(((.(((((((((...((((((((((.((((((...((.((((..(((.((((.....((((....))))......)))))))..)))).))..........(((((((((((.....((.((((.((....(((((((((((((((((((.(((..((((...(((((.......)))))......))))......))).))))..))))))))))))))).)).))))..)).......)))))))))))....)))))))))))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2706.205.0	is_MIRNA
	VAL:	2.18	MeanVal:	20.8373278333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaauuuaagauuuu--acc-aucaaaccaucuugaauuugaguuca--acguaugauu----aguugau---acguu
            +++++++++++-----||++-|++++-++----+++++++++++++++||++++-+++--||||++++---|||+++++
            +++++++++++-------++--++++-++-|||+++++++++++++++--++++-+++------++++------+++++
    REV:    acuuuaaguucgcacaguugauuaguaugc---aauuuaagcuuaaguucugcaaacuuccauuuuagaauuuuugcaa
              *********************	3:::23	3--20	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1272.miRNA:7710	aaauuuaagauuuu--acc-a
               *********************	4:::24	4--21	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1272.miRNA:7711	aauuuaagauuuu--acc-au
             *********************	2:::22	2--19	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1272.miRNA:7712	gaaauuuaagauuuu--acc-
                    *********************	9:::29	9--26	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1272.miRNA:7713	aagauuuu--acc-aucaaac
                 *********************	6:::26	6--23	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1272.miRNA:7714	uuuaagauuuu--acc-auca
                *********************	5:::25	5--22	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1272.miRNA:7715	auuuaagauuuu--acc-auc
>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1272
	aaaaaagguaaccaaauaguuacugaguauuaccaaauaguuacuguuauuaaaguaccauaguauagaaauuaauguaguuguuaggaaaaaaagguugaaauuuaagauuuuaccaucaaaccaucuugaauuugaguucaacguaugauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuuaccuucaaacgucuugaauucgaauuuaacguaugauuaguugacacgcuugaauuucauuuuuacucaugauuauuugacacuuuuuuc
	.((((((((...((((((((((.((((((...((.((((..(((.((((.....((((....))))......)))))))..)))).))..........(((((((((((.....((.((((.((....(((((((((((((((((((.(((..((((...(((((.......)))))......))))......))).))))..))))))))))))))).)).))))..)).......)))))))))))....))))))))))))))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2706.264.0	is_MIRNA
	VAL:	15.02	MeanVal:	168.715357666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaaaccaucu----ugaauuug-aguucaa-cguau-gauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuu
            +++++--+++-||||++++--++|+++++++|+++--|++++++++-+++++++---++++--++--++++++++-++
            +++++--+++-----++++--++-+++++++-+++---++++++++|+++++++-||++++||++--++++++++-++
    REV:    aguuuauuaguacucauuuuuacuuuaaguucgcacaguugauuag-uaugcaau--uuaa--gcuuaaguucugcaa
                                                           *********************	48:::68	41--61	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1273.miRNA:7716	auacguuuuuaauuaacguuu
                           *********************	16:::36	12--30	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1273.miRNA:7717	ugaauuug-aguucaa-cgua
                                                            *********************	49:::69	42--62	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1273.miRNA:7718	uacguuuuuaauuaacguuuu
                                                                     *********************	58:::78	51--71	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1273.miRNA:7719	aauuaacguuuuuaagauuuu
                                                                 *********************	54:::74	47--67	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1273.miRNA:7720	uuuuaauuaacguuuuuaaga
                            *********************	17:::37	13--31	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1273.miRNA:7721	gaauuug-aguucaa-cguau
>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1273
	auaguauagaaauuaauguaguuguuaggaaaaaaagguugaaauuuaagauuuuaccaucaaaccaucuugaauuugaguucaacguaugauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuuaccuucaaacgucuugaauucgaauuuaacguaugauuaguugacacgcuugaauuucauuuuuacucaugauuauuugacacuuuuuucaaugauuggauuaaauuuauaaugcuac
	.((((((..((((((((.((((..((.(((((((..((.(((((((...))))))))).(((((..(((.((((..((((((((((((..((((((((.(((((((...((((..((..((((((((.((.......)).))))))))..)))))).)))))))))))))))...))).))))))).))..)))).....)))..)))))...)))))))))..)))).))))).)))...)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2706.264.1	is_MIRNA
	VAL:	15.02	MeanVal:	168.715357666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaaaccaucu----ugaauuug-aguucaa-cguau-gauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuu
            +++++--+++-||||++++--++|+++++++|+++--|++++++++-+++++++---++++--++--++++++++-++
            +++++--+++-----++++--++-+++++++-+++---++++++++|+++++++-||++++||++--++++++++-++
    REV:    aguuuauuaguacucauuuuuacuuuaaguucgcacaguugauuag-uaugcaau--uuaa--gcuuaaguucugcaa
                                                           *********************	48:::68	41--61	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1274.miRNA:7722	auacguuuuuaauuaacguuu
                           *********************	16:::36	12--30	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1274.miRNA:7723	ugaauuug-aguucaa-cgua
                                                            *********************	49:::69	42--62	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1274.miRNA:7724	uacguuuuuaauuaacguuuu
                                                                     *********************	58:::78	51--71	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1274.miRNA:7725	aauuaacguuuuuaagauuuu
                                                                 *********************	54:::74	47--67	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1274.miRNA:7726	uuuuaauuaacguuuuuaaga
                            *********************	17:::37	13--31	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1274.miRNA:7727	gaauuug-aguucaa-cguau
>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1274
	auaguauagaaauuaauguaguuguuaggaaaaaaagguugaaauuuaagauuuuaccaucaaaccaucuugaauuugaguucaacguaugauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuuaccuucaaacgucuugaauucgaauuuaacguaugauuaguugacacgcuugaauuucauuuuuacucaugauuauuugacacuuuuuucaaugauuggauuaaauuuauaaugcuac
	.((((((..((((((((.((((((((.(((((((..((.(((((((...))))))))).(((((..(((.((((..((((((((((((..((((((((.(((((((...((((..((..((((((((.((.......)).))))))))..)))))).)))))))))))))))...))).))))))).))..)))).....)))..)))))...))))))))))))))).))))).)))...)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2706.271.0	is_MIRNA
	VAL:	15.02	MeanVal:	168.715357666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaaaccaucu----ugaauuug-aguucaa-cguau-gauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuu
            +++++--+++-||||++++--++|+++++++|+++--|++++++++-+++++++---++++--++--++++++++-++
            +++++--+++-----++++--++-+++++++-+++---++++++++|+++++++-||++++||++--++++++++-++
    REV:    aguuuauuaguacucauuuuuacuuuaaguucgcacaguugauuag-uaugcaau--uuaa--gcuuaaguucugcaa
                                                           *********************	48:::68	41--61	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1275.miRNA:7728	auacguuuuuaauuaacguuu
                           *********************	16:::36	12--30	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1275.miRNA:7729	ugaauuug-aguucaa-cgua
                                                            *********************	49:::69	42--62	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1275.miRNA:7730	uacguuuuuaauuaacguuuu
                                                                     *********************	58:::78	51--71	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1275.miRNA:7731	aauuaacguuuuuaagauuuu
                                                                 *********************	54:::74	47--67	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1275.miRNA:7732	uuuuaauuaacguuuuuaaga
                            *********************	17:::37	13--31	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1275.miRNA:7733	gaauuug-aguucaa-cguau
>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1275
	agaaauuaauguaguuguuaggaaaaaaagguugaaauuuaagauuuuaccaucaaaccaucuugaauuugaguucaacguaugauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuuaccuucaaacgucuugaauucgaauuuaacguaugauuaguugacacgcuugaauuucauuuuuacucaugauuauuugacacuuuuuucaaugauuggauuaaauuua
	.(((.(((((.((((..((.(((((((..((.(((((((...))))))))).(((((..(((.((((..((((((((((((..((((((((.(((((((...((((..((..((((((((.((.......)).))))))))..)))))).)))))))))))))))...))).))))))).))..)))).....)))..)))))...)))))))))..)))).))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2706.271.1	is_MIRNA
	VAL:	15.02	MeanVal:	168.715357666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaaaccaucu----ugaauuug-aguucaa-cguau-gauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuu
            +++++--+++-||||++++--++|+++++++|+++--|++++++++-+++++++---++++--++--++++++++-++
            +++++--+++-----++++--++-+++++++-+++---++++++++|+++++++-||++++||++--++++++++-++
    REV:    aguuuauuaguacucauuuuuacuuuaaguucgcacaguugauuag-uaugcaau--uuaa--gcuuaaguucugcaa
                                                           *********************	48:::68	41--61	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1276.miRNA:7734	auacguuuuuaauuaacguuu
                           *********************	16:::36	12--30	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1276.miRNA:7735	ugaauuug-aguucaa-cgua
                                                            *********************	49:::69	42--62	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1276.miRNA:7736	uacguuuuuaauuaacguuuu
                                                                     *********************	58:::78	51--71	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1276.miRNA:7737	aauuaacguuuuuaagauuuu
                                                                 *********************	54:::74	47--67	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1276.miRNA:7738	uuuuaauuaacguuuuuaaga
                            *********************	17:::37	13--31	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1276.miRNA:7739	gaauuug-aguucaa-cguau
>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1276
	agaaauuaauguaguuguuaggaaaaaaagguugaaauuuaagauuuuaccaucaaaccaucuugaauuugaguucaacguaugauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuuaccuucaaacgucuugaauucgaauuuaacguaugauuaguugacacgcuugaauuucauuuuuacucaugauuauuugacacuuuuuucaaugauuggauuaaauuua
	.(((.(((((.((((((((.(((((((..((.(((((((...))))))))).(((((..(((.((((..((((((((((((..((((((((.(((((((...((((..((..((((((((.((.......)).))))))))..)))))).)))))))))))))))...))).))))))).))..)))).....)))..)))))...))))))))))))))).))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2706.275.0	is_MIRNA
	VAL:	15.02	MeanVal:	168.715357666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaaaccaucu----ugaauuug-aguucaa-cguau-gauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuu
            +++++--+++-||||++++--++|+++++++|+++--|++++++++-+++++++---++++--++--++++++++-++
            +++++--+++-----++++--++-+++++++-+++---++++++++|+++++++-||++++||++--++++++++-++
    REV:    aguuuauuaguacucauuuuuacuuuaaguucgcacaguugauuag-uaugcaau--uuaa--gcuuaaguucugcaa
                                                           *********************	48:::68	41--61	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1277.miRNA:7740	auacguuuuuaauuaacguuu
                           *********************	16:::36	12--30	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1277.miRNA:7741	ugaauuug-aguucaa-cgua
                                                            *********************	49:::69	42--62	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1277.miRNA:7742	uacguuuuuaauuaacguuuu
                                                                     *********************	58:::78	51--71	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1277.miRNA:7743	aauuaacguuuuuaagauuuu
                                                                 *********************	54:::74	47--67	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1277.miRNA:7744	uuuuaauuaacguuuuuaaga
                            *********************	17:::37	13--31	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1277.miRNA:7745	gaauuug-aguucaa-cguau
>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1277
	auuaauguaguuguuaggaaaaaaagguugaaauuuaagauuuuaccaucaaaccaucuugaauuugaguucaacguaugauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuuaccuucaaacgucuugaauucgaauuuaacguaugauuaguugacacgcuugaauuucauuuuuacucaugauuauuugacacuuuuuucaaugauuggauuaaa
	.(((((.((((..((.(((((((..((.(((((((...))))))))).(((((..(((.((((..((((((((((((..((((((((.(((((((...((((..((..((((((((.((.......)).))))))))..)))))).)))))))))))))))...))).))))))).))..)))).....)))..)))))...)))))))))..)))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2706.275.1	is_MIRNA
	VAL:	15.02	MeanVal:	168.715357666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaaaccaucu----ugaauuug-aguucaa-cguau-gauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuu
            +++++--+++-||||++++--++|+++++++|+++--|++++++++-+++++++---++++--++--++++++++-++
            +++++--+++-----++++--++-+++++++-+++---++++++++|+++++++-||++++||++--++++++++-++
    REV:    aguuuauuaguacucauuuuuacuuuaaguucgcacaguugauuag-uaugcaau--uuaa--gcuuaaguucugcaa
                                                           *********************	48:::68	41--61	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1278.miRNA:7746	auacguuuuuaauuaacguuu
                           *********************	16:::36	12--30	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1278.miRNA:7747	ugaauuug-aguucaa-cgua
                                                            *********************	49:::69	42--62	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1278.miRNA:7748	uacguuuuuaauuaacguuuu
                                                                     *********************	58:::78	51--71	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1278.miRNA:7749	aauuaacguuuuuaagauuuu
                                                                 *********************	54:::74	47--67	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1278.miRNA:7750	uuuuaauuaacguuuuuaaga
                            *********************	17:::37	13--31	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1278.miRNA:7751	gaauuug-aguucaa-cguau
>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1278
	auuaauguaguuguuaggaaaaaaagguugaaauuuaagauuuuaccaucaaaccaucuugaauuugaguucaacguaugauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuuaccuucaaacgucuugaauucgaauuuaacguaugauuaguugacacgcuugaauuucauuuuuacucaugauuauuugacacuuuuuucaaugauuggauuaaa
	.(((((.((((((((.(((((((..((.(((((((...))))))))).(((((..(((.((((..((((((((((((..((((((((.(((((((...((((..((..((((((((.((.......)).))))))))..)))))).)))))))))))))))...))).))))))).))..)))).....)))..)))))...))))))))))))))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2706.292.0	is_MIRNA
	VAL:	15.02	MeanVal:	168.715357666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaaaccaucu----ugaauuug-aguucaa-cguau-gauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuu
            +++++--+++-||||++++--++|+++++++|+++--|++++++++-+++++++---++++--++--++++++++-++
            +++++--+++-----++++--++-+++++++-+++---++++++++|+++++++-||++++||++--++++++++-++
    REV:    aguuuauuaguacucauuuuuacuuuaaguucgcacaguugauuag-uaugcaau--uuaa--gcuuaaguucugcaa
                                                           *********************	48:::68	41--61	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1279.miRNA:7752	auacguuuuuaauuaacguuu
                           *********************	16:::36	12--30	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1279.miRNA:7753	ugaauuug-aguucaa-cgua
                                                            *********************	49:::69	42--62	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1279.miRNA:7754	uacguuuuuaauuaacguuuu
                                                                     *********************	58:::78	51--71	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1279.miRNA:7755	aauuaacguuuuuaagauuuu
                                                                 *********************	54:::74	47--67	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1279.miRNA:7756	uuuuaauuaacguuuuuaaga
                            *********************	17:::37	13--31	>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1279.miRNA:7757	gaauuug-aguucaa-cguau
>>scaffold2706.Lu0910.pre-miRNA:1279
	gaaaaaaagguugaaauuuaagauuuuaccaucaaaccaucuugaauuugaguucaacguaugauuaguugauacguuuuuaauuaacguuuuuaagauuuuaccuucaaacgucuugaauucgaauuuaacguaugauuaguugacacgcuugaauuucauuuuuacucaugauuauuugacacuuuuuuca
	(((((((.((.(((((((...))))))))).(((((..(((.((((..((((((((((((..((((((((.(((((((...((((..((..((((((((.((.......)).))))))))..)))))).)))))))))))))))...))).))))))).))..)))).....)))..)))))...))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2712.1259.0	is_MIRNA
	VAL:	1.07	MeanVal:	6.532252	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagugcacuau-acuuagcuggaugguaca-uagug-----cau
            ++++++++++++|+++++++-++++-++++-|+++++|||||+++
            ++++++++++++-+++++++|++++-++++--+++++-----+++
    REV:    uguuacgugauguugaauug-ucuaacguggaaucacaaaaugug
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1280.miRNA:7758	ugcacuau-acuuagcuggau
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1280.miRNA:7759	agugcacuau-acuuagcugg
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1280.miRNA:7760	gugcacuau-acuuagcugga
                 *********************	6:::26	6--25	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1280.miRNA:7761	gcacuau-acuuagcuggaug
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1280.miRNA:7762	cacuau-acuuagcuggaugg
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1280.miRNA:7763	cagugcacuau-acuuagcug
>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1280
	uauaugcaugggggaugugccccauuugaaggcccacauuccauagucgcagugcacuauacuuagcuggaugguacauagugcauggugggaguguaaaacacuaaggugcaaucuguuaaguuguagugcauuguacaaagguguaaguugcauggugcauuguaguguaacaaagugcaugaugcacaaugcaugauggaagcgcaacagaccauagugcauguu
	.((((((((..((((((((..((.......))..))))))))...((((((((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.......))).....)))))..)))).))))))))))).))))))))))))......((((...((.(((.(((((((((.(((((......))))).....))))))))).))).))))))....)))....)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2712.1262.1	is_MIRNA
	VAL:	1.07	MeanVal:	6.532252	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagugcacuau-acuuagcuggaugguaca-uagug-----cau
            ++++++++++++|+++++++-++++-++++-|+++++|||||+++
            ++++++++++++-+++++++|++++-++++--+++++-----+++
    REV:    uguuacgugauguugaauug-ucuaacguggaaucacaaaaugug
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1281.miRNA:7764	ugcacuau-acuuagcuggau
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1281.miRNA:7765	agugcacuau-acuuagcugg
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1281.miRNA:7766	gugcacuau-acuuagcugga
                 *********************	6:::26	6--25	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1281.miRNA:7767	gcacuau-acuuagcuggaug
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1281.miRNA:7768	cacuau-acuuagcuggaugg
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1281.miRNA:7769	cagugcacuau-acuuagcug
>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1281
	augcaugggggaugugccccauuugaaggcccacauuccauagucgcagugcacuauacuuagcuggaugguacauagugcauggugggaguguaaaacacuaaggugcaaucuguuaaguuguagugcauuguacaaagguguaaguugcauggugcauuguaguguaacaaagugcaugaugcacaaugcaugauggaagcgcaacagaccauagugcaug
	((((((..((((((((..((.......))..))))))))...((((((((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.......))).....)))))..)))).))))))))))).))))))))))))......((((...((.(((.(((((((((.(((((......))))).....))))))))).))).))))))....)))....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2712.1537.0	is_MIRNA
	VAL:	4.01	MeanVal:	43.3775686666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuugcaucauac-uuaugugaaaagugcaagguggauaguugaagugcaccauaccaaauuguag
            +++++++++++--|+++++++----++++++--++++-------+++++++----+++---+++++
            +++++++++++---+++++++--||++++++--++++--|||||+++++++--||+++---+++++
    REV:    ugaacguaguacguaauacgugg--uacguugaaccuua-----ucacgugac--ggugauacauc
                                                        *********************	45:::65	44--64	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1282.miRNA:7770	agugcaccauaccaaauugua
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1282.miRNA:7771	cuugcaucauac-uuauguga
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1282.miRNA:7772	uugcaucauac-uuaugugaa
                                                         *********************	46:::66	45--65	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1282.miRNA:7773	gugcaccauaccaaauuguag
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1282.miRNA:7774	aagugcaccauaccaaauugu
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1282.miRNA:7775	ugcaucauac-uuaugugaaa
>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1282
	gacuugcaucauacuuaugugaaaagugcaagguggauaguugaagugcaccauaccaaauuguagcauccauagcggaaaugcaccaauccaaguugcauguuaaauaaugcaugguggaagugcacuauacaguggcccggacuacauaguggcagugcacuauuccaaguugcauggugcauaaugcaugaugcaagug
	.(((((((((((..(((((((....((((((..((((.......(((((((....(((...(((((..(((.....)))..(((((...((((...(((((........)))))...)))).))))).................)))))...)))..)))))))..))))..))))))..)))))))...))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2712.1537.1	is_MIRNA
	VAL:	1.80	MeanVal:	19.5125471666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuugcaucauac-uuaugugaaaagugcaagguggauaguugaagugcaccauaccaaauuguagcauccaua--gcggaaa--ugcaccaauccaaguugcau
            +++++++++++--|+++++++----++++++--++++-------+++++++----+++---+++++--+++---||++-----||+++++---++++---+++++
            +++++++++++---+++++++--||++++++--++++--|||||+++++++--||+++---+++++||+++-----++-------+++++-||++++---+++++
    REV:    ugaacguaguacguaauacgugg--uacguugaaccuua-----ucacgugac--ggugauacauc--aggcccggugacauaucacguga--aggugguacgua
                                                        *********************	45:::65	44--64	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1283.miRNA:7776	agugcaccauaccaaauugua
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1283.miRNA:7777	cuugcaucauac-uuauguga
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1283.miRNA:7778	uugcaucauac-uuaugugaa
                                                         *********************	46:::66	45--65	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1283.miRNA:7779	gugcaccauaccaaauuguag
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1283.miRNA:7780	aagugcaccauaccaaauugu
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1283.miRNA:7781	ugcaucauac-uuaugugaaa
>>scaffold2712.Lu0910.pre-miRNA:1283
	gacuugcaucauacuuaugugaaaagugcaagguggauaguugaagugcaccauaccaaauuguagcauccauagcggaaaugcaccaauccaaguugcauguuaaauaaugcaugguggaagugcacuauacaguggcccggacuacauaguggcagugcacuauuccaaguugcauggugcauaaugcaugaugcaagug
	.(((((((((((..(((((((....((((((..((((.......(((((((....(((...(((((..(((...((.....(((((...((((...(((((........)))))...)))).))))).......)).....))))))))...)))..)))))))..))))..))))))..)))))))...))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2736.136.0	is_MIRNA
	VAL:	1.72	MeanVal:	9.402943	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaca-uug-auaauaugaaggug--cacuaugcauaguggaaauucacuauacacag-guc
            +++-|+++|+++++-----+++-||++++++++++++++----++++-+++---+++|+++
            +++--+++-+++++-||||+++---++++++++++++++----++++|+++---+++-+++
    REV:    cuggaaacauauuag----uuaaaggugauacguaucacguggaagu-auaauaguuacag
                                      *********************	27:::47	23--43	>>scaffold2736.Lu0910.pre-miRNA:1284.miRNA:7782	acuaugcauaguggaaauuca
                                     *********************	26:::46	22--42	>>scaffold2736.Lu0910.pre-miRNA:1284.miRNA:7783	cacuaugcauaguggaaauuc
                                    *********************	25:::45	22--41	>>scaffold2736.Lu0910.pre-miRNA:1284.miRNA:7784	-cacuaugcauaguggaaauu
>>scaffold2736.Lu0910.pre-miRNA:1284
	cgacauugauaauaugaaggugcacuaugcauaguggaaauucacuauacacagguccauugucuauuguacaugguggaagugcaucauaccaggguaaaauucgcauaaugcaugaugaaagugcaccauaccauagggcacggugcauuaugaaugguggaacuacaugauucuaauguguaaggugcauaguagaaguacaccauaccaaggugcaaaguacaaggaggugagagagcacuauaccaaguuacaauuugcauaguggaauggcacuagaucaagugcuuauugcaugaacgacauugauaauaugaaggugcacuaugcauaguggaaauugauuauacaaaggucc
	.(((.((((((((.....(((.((((((((((((((....((((.(((...((((((...(((..(((((((.(((((..(((((.((.((((.(((((...(((..((.((((((.......((((.((........))))))...((((((.((((.(((......))).)))))))))).....)))))).)).))).))).))...((...((((...))))..)).)))).))..))))).))))).)).)))))..)))..(((.(((((((((......)))))).))).)))....))).)))...)))))))....))))))))))))))...))).))))).)))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold2740.507.0	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	67.3671585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuuaggaaaguuga-guugagaguggugucaaaaauuugauuugg-aau---agaga
            ++++++++--++-++++|++++-++--+++++---+++---++--+++|++-|||+++++
            ++++++++--++-++++-++++|++||+++++---+++-||++-|+++-++----+++++
    REV:    uaaggaucaauuaaacuccaac-cu--ccacaacauuuu--cuu-accauuuaauucucu
                                           *********************	32:::52	31--50	>>scaffold2740.Lu0910.pre-miRNA:1285.miRNA:7785	ucaaaaauuugauuugg-aau
                                       *********************	28:::48	27--47	>>scaffold2740.Lu0910.pre-miRNA:1285.miRNA:7786	ggugucaaaaauuugauuugg
                                          *********************	31:::51	30--49	>>scaffold2740.Lu0910.pre-miRNA:1285.miRNA:7787	gucaaaaauuugauuugg-aa
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold2740.Lu0910.pre-miRNA:1285.miRNA:7788	ugucaaaaauuugauuugg-a
                                      *********************	27:::47	26--46	>>scaffold2740.Lu0910.pre-miRNA:1285.miRNA:7789	uggugucaaaaauuugauuug
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold2740.Lu0910.pre-miRNA:1285.miRNA:7790	guugagaguggugucaaaaau
>>scaffold2740.Lu0910.pre-miRNA:1285
	gauuuuuaggaaaguugaguugagaguggugucaaaaauuugauuuggaauagagaggaguuguggaaggaaacuuugaauaaaggaauauaaagcuuccaaauuuaauuguguuucccaauaaaaucaaauggauuuuguuuuccaaucaaauccaauggauuauaaacuuuuuuaagaaucccuuauaucucuuaauuuaccauucuuuuacaacaccuccaaccucaaauuaacuaggaau
	.((((((((..((.((((((((.((..(((((...(((...((..(((((.((((((((.(((((((.((((((.((((((...((((........))))..))))))....)))))).(((((((((.....))))))))).))))..))).)))...(((((.((((....))))..)))))......)))))....)).))).)).)))...))))))))))).)))).))..))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold2740.507.1	is_MIRNA
	VAL:	5.48	MeanVal:	74.9125976666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuuaggaaaguuga-guugagaguggugucaaaaauuugauuugg-aau---agaga
            ++++++++-----++++|++++-++--+++++---+++---++--+++|++-|||+++++
            ++++++++-----++++-++++|++||+++++---+++-||++-|+++-++----+++++
    REV:    uaaggaucaauuaaacuccaac-cu--ccacaacauuuu--cuu-accauuuaauucucu
                                           *********************	32:::52	31--50	>>scaffold2740.Lu0910.pre-miRNA:1286.miRNA:7791	ucaaaaauuugauuugg-aau
                                       *********************	28:::48	27--47	>>scaffold2740.Lu0910.pre-miRNA:1286.miRNA:7792	ggugucaaaaauuugauuugg
                                          *********************	31:::51	30--49	>>scaffold2740.Lu0910.pre-miRNA:1286.miRNA:7793	gucaaaaauuugauuugg-aa
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold2740.Lu0910.pre-miRNA:1286.miRNA:7794	ugucaaaaauuugauuugg-a
                                      *********************	27:::47	26--46	>>scaffold2740.Lu0910.pre-miRNA:1286.miRNA:7795	uggugucaaaaauuugauuug
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold2740.Lu0910.pre-miRNA:1286.miRNA:7796	guugagaguggugucaaaaau
>>scaffold2740.Lu0910.pre-miRNA:1286
	gauuuuuaggaaaguugaguugagaguggugucaaaaauuugauuuggaauagagaggaguuguggaaggaaacuuugaauaaaggaauauaaagcuuccaaauuuaauuguguuucccaauaaaaucaaauggauuuuguuuuccaaucaaauccaauggauuauaaacuuuuuuaagaaucccuuauaucucuuaauuuaccauucuuuuacaacaccuccaaccucaaauuaacuaggaau
	.((((((((.....((((((((.((..(((((...(((...((..(((((.((((((((.(((((((.((((((.((((((...((((........))))..))))))....)))))).(((((((((.....))))))))).))))..))).)))...(((((.((((....))))..)))))......)))))....)).))).)).)))...))))))))))).)))).....))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold2742.0	is_MIRNA
	VAL:	54.99	MeanVal:	934.0068485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuugacaugcauguuugaaauggcuaagaaauacagu-uucauaaugguaacccccuauaucuaguuaucaaaaguaguuaaaaaucaauuuuacucgauau
            +++++++++++++++++-----+++++++++-----+++|++++--+++------++++-++--++++--+++++-++-+++-+++++--+++++----+++++
            +++++++++++++++++-----+++++++++----|+++-++++--+++-----|++++-++--++++--+++++-++-+++-+++++||+++++--||+++++
    REV:    auaaacuguacguacaacccucacugguuuuaaac-ucacaaguuguacaauuc-gggaaguuuauuaucgguuuacgccaacuuuua--uaaaaaa--cugua
                                                                               *********************	68:::88	67--87	>>scaffold2742.Lu0910.pre-miRNA:1287.miRNA:7797	uuaucaaaaguaguuaaaaau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2742.Lu0910.pre-miRNA:1287.miRNA:7798	auuugacaugcauguuugaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2742.Lu0910.pre-miRNA:1287.miRNA:7799	uuugacaugcauguuugaaau
                                                                              *********************	67:::87	66--86	>>scaffold2742.Lu0910.pre-miRNA:1287.miRNA:7800	guuaucaaaaguaguuaaaaa
                                                                             *********************	66:::86	65--85	>>scaffold2742.Lu0910.pre-miRNA:1287.miRNA:7801	aguuaucaaaaguaguuaaaa
                                                                            *********************	65:::85	64--84	>>scaffold2742.Lu0910.pre-miRNA:1287.miRNA:7802	uaguuaucaaaaguaguuaaa
>>scaffold2742.Lu0910.pre-miRNA:1287
	ugacuauuauuugaagggcuuaacauagucaaaccucaaauuuuggucauucccaacaugaauuucaaauauuagccaauuuauaaaaaaaauuauuuucauguuaaaauggucaaucuccaagggguuaauguguggaaauuagccauuuugaaaugaaaauuucaaaauuuucaaaucgccuaguauuucccaauaaaauuucaaaaaauugaaaucaacuaauauuugacaugcauguuugaaauggcuaagaaauacaguuucauaaugguaacccccuauaucuaguuaucaaaaguaguuaaaaaucaauuuuacucgauauuauuuuaguaugucaaaaaauauuuucaaccgcauuuggcuauuauuugaagggcuuaacauguugaacacucaaauuuuggucacucccaacaugcaugucaaaua
	((((((..((((((..((((......)))).....))))))..)))))).................(((((((((...((((..(((.......((((((((.(((((((((..(((.((((.............)))).)))..))))))))).)))))))).......)))..))))...))))))))).........(((((((....))))))).......(((((((((((((((((.....(((((((((.....(((((((..(((......((((.((..((((..(((((.((.(((.(((((..(((((....(((((.........)))))..)))))))))).))).)).)))))..))))..)).)))).....)))..)))).)))....))))))))).....)))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold2760.311.0	is_MIRNA
	VAL:	1.88	MeanVal:	17.228385	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugauuacaaguagcuaaacuccuccu-uucuuagauuagaugaacccuaggugauucuagaugaacaaaugauacu--uugauuauu--uugauuuaugca
            +++++++++++--++++-----++++|+++---------++++--+++++++++--------++++---++++---||++++++++-||++++---+++++
            +++++++++++||++++-----++++-+++|||||||||++++--+++++++++------||++++-||++++-----++++++++---++++-||+++++
    REV:    gcugauguuua--gauuguucuaggauaag---------uacuguggguccauucuuauu--cuugg--guuaguuuuaguuaguauuugacuu--uaugu
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold2760.Lu0910.pre-miRNA:1288.miRNA:7803	augaacccuaggugauucuag
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2760.Lu0910.pre-miRNA:1288.miRNA:7804	auuacaaguagcuaaacuccu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2760.Lu0910.pre-miRNA:1288.miRNA:7805	uacaaguagcuaaacuccucc
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2760.Lu0910.pre-miRNA:1288.miRNA:7806	acaaguagcuaaacuccuccu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2760.Lu0910.pre-miRNA:1288.miRNA:7807	gauuacaaguagcuaaacucc
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>scaffold2760.Lu0910.pre-miRNA:1288.miRNA:7808	gaugaacccuaggugauucua
>>scaffold2760.Lu0910.pre-miRNA:1288
	augauuacaaguagcuaaacuccuccuuucuuagauuagaugaacccuaggugauucuagaugaacaaaugauacuuugauuauuuugauuuaugcaaauuucauguauuucaguuuaugauugauuuugauuggguucuuauucuuaccugggugucaugaauaggaucuuguuagauuuguagucga
	.(((((((((((..((((.....(((((((.........((((..(((((((((........((((...((((...((((((((.((((...(((((.......))))).))))...)))))))).....)))).))))......)))))))))..))))))).)))).....))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2773.304.0	is_MIRNA
	VAL:	3.20	MeanVal:	18.1460326666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagauugagaaaauggacacagacgga-uggcg
            +++-+++++++++--+++---++++++|+++++
            +++-+++++++++--+++--|++++++-+++++
    REV:    cuuagacuuuuuuuuuuggc-cugccuggccgc
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1289.miRNA:7809	gagaaaauggacacagacgga
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1289.miRNA:7810	ugagaaaauggacacagacgg
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1289.miRNA:7811	uugagaaaauggacacagacg
                   *********************	8:::28	8--27	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1289.miRNA:7812	agaaaauggacacagacgga-
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1289.miRNA:7813	auugagaaaauggacacagac
>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1289
	cagguaacccucaauaaugcguuuuuaacaaaaagagauugagaaaauggacacagacggauggcggguccguccgcugccgcuggccagacggaacggcguuccgucuggucagaccacgcggacggaccauaauucugucuagcuggucagacugaacggaacgccgguccguccgguuuuuuuuuucagauuca
	.(((....))).......................(((.(((((((((..(((...((((((((((((((((((((((((...(((((((((((((((...)))))))))))))))..)).)))))))))))....((((((.(((((....)).))).))))))))))).))))))..)))..))))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2773.337.0	is_MIRNA
	VAL:	5.14	MeanVal:	11.080148	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguccguccgc-ugccgcuggccagacggaac
            +++++++++++|++---+++++++++++++++
            +++++++++++-++--|+++++++++++++++
    REV:    ccaggcaggcgcacca-gacuggucugccuug
                      *********************	11:::31	11--30	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1290.miRNA:7814	c-ugccgcuggccagacggaa
                       *********************	12:::32	12--31	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1290.miRNA:7815	-ugccgcuggccagacggaac
                     *********************	10:::30	10--29	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1290.miRNA:7816	gc-ugccgcuggccagacgga
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1290.miRNA:7817	uccgc-ugccgcuggccagac
                 *********************	6:::26	6--25	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1290.miRNA:7818	guccgc-ugccgcuggccaga
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1290.miRNA:7819	cguccgc-ugccgcuggccag
                   *********************	8:::28	8--27	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1290.miRNA:7820	ccgc-ugccgcuggccagacg
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1290.miRNA:7821	ccguccgc-ugccgcuggcca
>scaffold2773.337.0	is_MIRNA
	VAL:	3.20	MeanVal:	18.1460326666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagauugagaaaauggacacagacgga-uggcg
            +++-+++++++++--+++---++++++|+++++
            +++-+++++++++--+++--|++++++-+++++
    REV:    cuuagacuuuuuuuuuuggc-cugccuggccgc
                      *********************	11:::31	11--30	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1291.miRNA:7822	aaauggacacagacgga-ugg
                       *********************	12:::32	12--31	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1291.miRNA:7823	aauggacacagacgga-uggc
                     *********************	10:::30	10--29	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1291.miRNA:7824	aaaauggacacagacgga-ug
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1291.miRNA:7825	gagaaaauggacacagacgga
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1291.miRNA:7826	ugagaaaauggacacagacgg
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1291.miRNA:7827	uugagaaaauggacacagacg
                   *********************	8:::28	8--27	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1291.miRNA:7828	agaaaauggacacagacgga-
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1291.miRNA:7829	auugagaaaauggacacagac
>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1291
	agagauugagaaaauggacacagacggauggcggguccguccgcugccgcuggccagacggaacggcguuccgucuggucagaccacgcggacggaccauaauucugucuagcuggucagacugaacggaacgccgguccguccgguuuuuuuuuucagauuca
	.(((.(((((((((..(((...((((((((((((((((((((((((...(((((((((((((((...)))))))))))))))..)).)))))))))))....((((((.(((((....)).))).))))))))))).))))))..)))..))))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2773.341.0	is_MIRNA
	VAL:	5.14	MeanVal:	11.080148	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguccguccgc-ugccgcuggccagacggaac
            +++++++++++|++---+++++++++++++++
            +++++++++++-++--|+++++++++++++++
    REV:    ccaggcaggcgcacca-gacuggucugccuug
                      *********************	11:::31	11--30	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1292.miRNA:7830	c-ugccgcuggccagacggaa
                       *********************	12:::32	12--31	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1292.miRNA:7831	-ugccgcuggccagacggaac
                     *********************	10:::30	10--29	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1292.miRNA:7832	gc-ugccgcuggccagacgga
>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1292
	auugagaaaauggacacagacggauggcggguccguccgcugccgcuggccagacggaacggcguuccgucuggucagaccacgcggacggaccauaauucugucuagcuggucagacugaacggaacgccgguccguccgguuuuuuuuuucaga
	.(((((((((..(((...((((((((((((((((((((((((...(((((((((((((((...)))))))))))))))..)).)))))))))))....((((((.(((((....)).))).))))))))))).))))))..)))..))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2773.353.0	is_MIRNA
	VAL:	1.68	MeanVal:	6.99742633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacac---agacggauggcggguccguccgc-ugccgcuggccagacggaac
            +++--|||+++++++-----+++++++++++|++---+++++++++++++++
            +++-----+++++++-----+++++++++++-++--|+++++++++++++++
    REV:    cuggucgaucugucuuaauaccaggcaggcgcacca-gacuggucugccuug
                    *********************	9:::29	6--26	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1293.miRNA:7833	agacggauggcggguccgucc
                                          *********************	31:::51	28--47	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1293.miRNA:7834	c-ugccgcuggccagacggaa
                                           *********************	32:::52	29--48	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1293.miRNA:7835	-ugccgcuggccagacggaac
                     *********************	10:::30	7--27	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1293.miRNA:7836	gacggauggcggguccguccg
                                         *********************	30:::50	27--46	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1293.miRNA:7837	gc-ugccgcuggccagacgga
                      *********************	11:::31	8--28	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1293.miRNA:7838	acggauggcggguccguccgc
>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1293
	gacacagacggauggcggguccguccgcugccgcuggccagacggaacggcguuccgucuggucagaccacgcggacggaccauaauucugucuagcuggucagacugaacggaacgccgguccguccgguuuuuuuuuucaga
	(((..(((((((.....(((((((((((((...(((((((((((((((...)))))))))))))))..)).))))))))))).....))))))).....)))...(((((..(((.(((((.....)))))..)))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2773.356.0	is_MIRNA
	VAL:	5.14	MeanVal:	11.080148	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguccguccgc-ugccgcuggccagacggaac
            +++++++++++|++---+++++++++++++++
            +++++++++++-++--|+++++++++++++++
    REV:    ccaggcaggcgcacca-gacuggucugccuug
                      *********************	11:::31	11--30	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1294.miRNA:7839	c-ugccgcuggccagacggaa
                       *********************	12:::32	12--31	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1294.miRNA:7840	-ugccgcuggccagacggaac
                     *********************	10:::30	10--29	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1294.miRNA:7841	gc-ugccgcuggccagacgga
>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1294
	acagacggauggcggguccguccgcugccgcuggccagacggaacggcguuccgucuggucagaccacgcggacggaccauaauucugucuagcuggucagacugaacggaacgccgguccguccgg
	...((((((((((((((((((((((((...(((((((((((((((...)))))))))))))))..)).)))))))))))....((((((.(((((....)).))).))))))))))).))))))...

###########################################################################################################################

>scaffold2773.358.0	is_MIRNA
	VAL:	5.14	MeanVal:	11.080148	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguccguccgc-ugccgcuggccagacggaac
            +++++++++++|++---+++++++++++++++
            +++++++++++-++--|+++++++++++++++
    REV:    ccaggcaggcgcacca-gacuggucugccuug
                      *********************	11:::31	11--30	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1295.miRNA:7842	c-ugccgcuggccagacggaa
                       *********************	12:::32	12--31	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1295.miRNA:7843	-ugccgcuggccagacggaac
                     *********************	10:::30	10--29	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1295.miRNA:7844	gc-ugccgcuggccagacgga
>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1295
	agacggauggcggguccguccgcugccgcuggccagacggaacggcguuccgucuggucagaccacgcggacggaccauaauucugucuagcuggucagacugaacggaacgccgguccgucc
	.((((((((((((((((((((((((...(((((((((((((((...)))))))))))))))..)).)))))))))))....((((((.(((((....)).))).))))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2773.370.0	is_MIRNA
	VAL:	5.14	MeanVal:	11.080148	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguccguccgc-ugccgcuggccagacggaac
            +++++++++++|++---+++++++++++++++
            +++++++++++-++--|+++++++++++++++
    REV:    ccaggcaggcgcacca-gacuggucugccuug
                      *********************	11:::31	11--30	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1296.miRNA:7845	c-ugccgcuggccagacggaa
                       *********************	12:::32	12--31	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1296.miRNA:7846	-ugccgcuggccagacggaac
                     *********************	10:::30	10--29	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1296.miRNA:7847	gc-ugccgcuggccagacgga
>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1296
	gguccguccgcugccgcuggccagacggaacggcguuccgucuggucagaccacgcggacggaccauaauucugucuagcuggucagacugaacggaacgccgguccguccgguuuuuuuuuucaga
	(((((((((((((...(((((((((((((((...)))))))))))))))..)).))))))))))).....((((.((....)).))))(((((..(((.(((((.....)))))..)))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2773.379.0	is_MIRNA
	VAL:	2.20	MeanVal:	19.660465	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugccgcu---ggccagacggaacggcguuccgucuggucagaccacgc-ggacgga
            +++-----|||++++-++++++-+++++++++++--++++-+++++-++|+++++++
            +++--------++++-++++++-+++++++++++--++++-+++++|++-+++++++
    REV:    gacuuuuuuuuuuggccugccuggccgcaaggcaagucagacuggu-cgaucugucu
                          *********************	15:::35	12--32	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1297.miRNA:7848	cagacggaacggcguuccguc
                           *********************	16:::36	13--33	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1297.miRNA:7849	agacggaacggcguuccgucu
                         *********************	14:::34	11--31	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1297.miRNA:7850	ccagacggaacggcguuccgu
                                     *********************	26:::46	23--43	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1297.miRNA:7851	gcguuccgucuggucagacca
                             *********************	18:::38	15--35	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1297.miRNA:7852	acggaacggcguuccgucugg
                            *********************	17:::37	14--34	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1297.miRNA:7853	gacggaacggcguuccgucug
>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1297
	gcugccgcuggccagacggaacggcguuccgucuggucagaccacgcggacggaccauaauucugucuagcuggucagacugaacggaacgccgguccguccgguuuuuuuuuucaga
	.(((.....((((.((((((.(((((((((((..((((.(((((.(((((((((.......))))))).))))))).))))..))))))))))).)))))).))))........))).

###########################################################################################################################

>scaffold2773.387.0	is_MIRNA
	VAL:	2.94	MeanVal:	26.349695	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccagacggaacggcguuccgucuggucagaccacgc-ggacgga
            ++++-++++++-+++++++++++--++++-+++++-++|+++++++
            ++++-++++++-+++++++++++--++++-+++++|++-+++++++
    REV:    uuggccugccuggccgcaaggcaagucagacuggu-cgaucugucu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1298.miRNA:7854	cagacggaacggcguuccguc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1298.miRNA:7855	agacggaacggcguuccgucu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1298.miRNA:7856	ccagacggaacggcguuccgu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1298.miRNA:7857	gcguuccgucuggucagacca
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1298.miRNA:7858	gacggaacggcguuccgucug
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1298.miRNA:7859	acggaacggcguuccgucugg
>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1298
	uggccagacggaacggcguuccgucuggucagaccacgcggacggaccauaauucugucuagcuggucagacugaacggaacgccgguccguccgguuu
	.((((.((((((.(((((((((((..((((.(((((.(((((((((.......))))))).))))))).))))..))))))))))).)))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2773.392.0	is_MIRNA
	VAL:	3.00	MeanVal:	22.1926	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacggaacggcguuccgucuggucagaccacgc-ggacgga
            ++++++-+++++++++++--++++-+++++-++|+++++++
            ++++++-+++++++++++--++++-+++++|++-+++++++
    REV:    cugccuggccgcaaggcaagucagacuggu-cgaucugucu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1299.miRNA:7860	gcguuccgucuggucagacca
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1299.miRNA:7861	acggaacggcguuccgucugg
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1299.miRNA:7862	ggaacggcguuccgucugguc
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1299.miRNA:7863	cggaacggcguuccgucuggu
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1299.miRNA:7864	ggcguuccgucuggucagacc
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1299.miRNA:7865	cggcguuccgucuggucagac
>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1299
	agacggaacggcguuccgucuggucagaccacgcggacggaccauaauucugucuagcuggucagacugaacggaacgccgguccgucc
	.((((((.(((((((((((..((((.(((((.(((((((((.......))))))).))))))).))))..))))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2773.399.0	is_MIRNA
	VAL:	2.03	MeanVal:	5.168562	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggcguuccgucuggucagaccacgc-ggacgga
            +++++++++++--++++-+++++-++|+++++++
            +++++++++++--++++-+++++|++-+++++++
    REV:    gccgcaaggcaagucagacuggu-cgaucugucu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1300.miRNA:7866	gcguuccgucuggucagacca
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1300.miRNA:7867	ggcguuccgucuggucagacc
>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1300
	acggcguuccgucuggucagaccacgcggacggaccauaauucugucuagcuggucagacugaacggaacgccgguccguccggu
	.(((((((((((..((((.(((((.(((((((((.......))))))).))))))).))))..)))))))))))..((....)).

###########################################################################################################################

>scaffold2773.421.0	is_MIRNA
	VAL:	7.33	MeanVal:	57.7354437777778	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgcggacggaccauaauucugucuag-cu
            ++-++++++++++----++++++-+++|++
            ++|++++++++++----++++++-+++-++
    REV:    ug-gccugccuggccgcaaggcaagucaga
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1301.miRNA:7868	acggaccauaauucugucuag
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1301.miRNA:7869	gacggaccauaauucugucua
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1301.miRNA:7870	cggacggaccauaauucuguc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1301.miRNA:7871	ggacggaccauaauucugucu
                     *********************	10:::30	10--29	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1301.miRNA:7872	gaccauaauucugucuag-cu
                    *********************	9:::29	9--28	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1301.miRNA:7873	ggaccauaauucugucuag-c
                   *********************	8:::28	8--27	>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1301.miRNA:7874	cggaccauaauucugucuag-
>>scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1301
	cacgcggacggaccauaauucugucuagcuggucagacugaacggaacgccgguccguccgguu
	.((.((((((((((....((((((.(((((....)).))).))))))....)))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2775.70.0	is_MIRNA
	VAL:	29.73	MeanVal:	600.744271	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaacuc-uauucaaaacagu---aaagagaacaaaaauaagagaaagaacacaaacucaaacccuaaaucua
            +++--+++|+++++---+++++|||++++-+++--++++++--++++++++---------++++++++--++++
            +++--+++-+++++-||+++++---++++|+++--++++++--++++++++--------|++++++++--++++
    REV:    gaggagagaauaggg--uguuacuguuuc-cuuccuuuugucuucuuucuuuuccauuu-uuugggguaaagau
                                           *********************	32:::52	28--48	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1302.miRNA:7875	aacaaaaauaagagaaagaac
                                              *********************	35:::55	31--51	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1302.miRNA:7876	aaaaauaagagaaagaacaca
                                            *********************	33:::53	29--49	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1302.miRNA:7877	acaaaaauaagagaaagaaca
                                          *********************	31:::51	27--47	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1302.miRNA:7878	gaacaaaaauaagagaaagaa
                                               *********************	36:::56	32--52	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1302.miRNA:7879	aaaauaagagaaagaacacaa
                                                *********************	37:::57	33--53	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1302.miRNA:7880	aaauaagagaaagaacacaaa
>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1302
	agacaaaacaauacuuaaccuucuucucuuugucaguuucuucguguccccuucgccuuuucuuuacggauccucaacucuauucaaaacaguaaagagaacaaaaauaagagaaagaacacaaacucaaacccuaaaucuacagaucggggcuugcaggcgacaugcaagcccggaucgaacuaaaaauagaaaaaaacacgaauagaaaugggguuuuuuaccuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugugggauaagagaggagauggaggcggcgcggccgccgucgccgagagagaaggagaagaggaaggaauaggaggcgaaagagaggcagggagaagaagaggagaaaaagaaaagaagagaacagaagggagggacggcggcgcugccgucgucgucg
	.(((.........(((...(((((((((((((((..(((((((((.((((((((.((((((((((.(((...(((..((((((((...(((((((((.(((..((((((..((((((((.........((((((((..((((..((((.(((((((((.......))))))))).))))...(((....))).............))))..))))))))........))))))))..))))))..)))))))...))))).))))).)))..)))...((((((((...)))))).)).))))))))))))).......)))))....))).))))).)))))))))))))))))))..))).............................(((((((((...)))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2775.70.1	is_MIRNA
	VAL:	29.73	MeanVal:	600.744271	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaacuc-uauucaaaacagu---aaagagaacaaaaauaagagaaagaacacaaacucaaacccuaaaucua
            +++--+++|+++++---+++++|||++++-+++--++++++--++++++++---------++++++++--++++
            +++--+++-+++++-||+++++---++++|+++--++++++--++++++++--------|++++++++--++++
    REV:    gaggagagaauaggg--uguuacuguuuc-cuuccuuuugucuucuuucuuuuccauuu-uuugggguaaagau
                                           *********************	32:::52	28--48	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1303.miRNA:7881	aacaaaaauaagagaaagaac
                                              *********************	35:::55	31--51	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1303.miRNA:7882	aaaaauaagagaaagaacaca
                                            *********************	33:::53	29--49	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1303.miRNA:7883	acaaaaauaagagaaagaaca
                                          *********************	31:::51	27--47	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1303.miRNA:7884	gaacaaaaauaagagaaagaa
                                               *********************	36:::56	32--52	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1303.miRNA:7885	aaaauaagagaaagaacacaa
                                                *********************	37:::57	33--53	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1303.miRNA:7886	aaauaagagaaagaacacaaa
>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1303
	agacaaaacaauacuuaaccuucuucucuuugucaguuucuucguguccccuucgccuuuucuuuacggauccucaacucuauucaaaacaguaaagagaacaaaaauaagagaaagaacacaaacucaaacccuaaaucuacagaucggggcuugcaggcgacaugcaagcccggaucgaacuaaaaauagaaaaaaacacgaauagaaaugggguuuuuuaccuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugugggauaagagaggagauggaggcggcgcggccgccgucgccgagagagaaggagaagaggaaggaauaggaggcgaaagagaggcagggagaagaagaggagaaaaagaaaagaagagaacagaagggagggacggcggcgcugccgucgucgucg
	.(((.........(((...(((((((((((((((..(((((((((.((((((((.((((((((((.(((...(((..((((((((...(((((((((.(((..((((((..((((((((.........((((((((..((((..((((.(((((((((.......))))))))).))))...(((....))).............))))..))))))))........))))))))..))))))..)))))))...))))).))))).)))..))).....(((((((....))))))).))))))))))))).......)))))....))).))))).)))))))))))))))))))..))).............................(((((((((...)))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2775.82.0	is_MIRNA
	VAL:	29.73	MeanVal:	600.744271	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaacuc-uauucaaaacagu---aaagagaacaaaaauaagagaaagaacacaaacucaaacccuaaaucua
            +++--+++|+++++---+++++|||++++-+++--++++++--++++++++---------++++++++--++++
            +++--+++-+++++-||+++++---++++|+++--++++++--++++++++--------|++++++++--++++
    REV:    gaggagagaauaggg--uguuacuguuuc-cuuccuuuugucuucuuucuuuuccauuu-uuugggguaaagau
                                           *********************	32:::52	28--48	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1304.miRNA:7887	aacaaaaauaagagaaagaac
                                              *********************	35:::55	31--51	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1304.miRNA:7888	aaaaauaagagaaagaacaca
                                            *********************	33:::53	29--49	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1304.miRNA:7889	acaaaaauaagagaaagaaca
                                          *********************	31:::51	27--47	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1304.miRNA:7890	gaacaaaaauaagagaaagaa
                                               *********************	36:::56	32--52	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1304.miRNA:7891	aaaauaagagaaagaacacaa
                                                *********************	37:::57	33--53	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1304.miRNA:7892	aaauaagagaaagaacacaaa
>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1304
	acuuaaccuucuucucuuugucaguuucuucguguccccuucgccuuuucuuuacggauccucaacucuauucaaaacaguaaagagaacaaaaauaagagaaagaacacaaacucaaacccuaaaucuacagaucggggcuugcaggcgacaugcaagcccggaucgaacuaaaaauagaaaaaaacacgaauagaaaugggguuuuuuaccuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugugggauaagagaggagauggaggcggcgcggccgccgucgccgagagagaaggagaagaggaaggaauaggaggcgaaagagaggcagggagaagaagaggagaaaaagaaaagaagagaacagaagggagggacggcggcgcugccgucgucgucg
	.(((...(((((((((((((((..(((((((((.((((((((.((((((((((.(((...(((..((((((((...(((((((((.(((..((((((..((((((((.........((((((((..((((..((((.(((((((((.......))))))))).))))...(((....))).............))))..))))))))........))))))))..))))))..)))))))...))))).))))).)))..)))...((((((((...)))))).)).))))))))))))).......)))))....))).))))).)))))))))))))))))))..))).............................((((((((((....)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2775.82.1	is_MIRNA
	VAL:	29.73	MeanVal:	600.744271	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaacuc-uauucaaaacagu---aaagagaacaaaaauaagagaaagaacacaaacucaaacccuaaaucua
            +++--+++|+++++---+++++|||++++-+++--++++++--++++++++---------++++++++--++++
            +++--+++-+++++-||+++++---++++|+++--++++++--++++++++--------|++++++++--++++
    REV:    gaggagagaauaggg--uguuacuguuuc-cuuccuuuugucuucuuucuuuuccauuu-uuugggguaaagau
                                           *********************	32:::52	28--48	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1305.miRNA:7893	aacaaaaauaagagaaagaac
                                              *********************	35:::55	31--51	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1305.miRNA:7894	aaaaauaagagaaagaacaca
                                            *********************	33:::53	29--49	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1305.miRNA:7895	acaaaaauaagagaaagaaca
                                          *********************	31:::51	27--47	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1305.miRNA:7896	gaacaaaaauaagagaaagaa
                                               *********************	36:::56	32--52	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1305.miRNA:7897	aaaauaagagaaagaacacaa
                                                *********************	37:::57	33--53	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1305.miRNA:7898	aaauaagagaaagaacacaaa
>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1305
	acuuaaccuucuucucuuugucaguuucuucguguccccuucgccuuuucuuuacggauccucaacucuauucaaaacaguaaagagaacaaaaauaagagaaagaacacaaacucaaacccuaaaucuacagaucggggcuugcaggcgacaugcaagcccggaucgaacuaaaaauagaaaaaaacacgaauagaaaugggguuuuuuaccuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugugggauaagagaggagauggaggcggcgcggccgccgucgccgagagagaaggagaagaggaaggaauaggaggcgaaagagaggcagggagaagaagaggagaaaaagaaaagaagagaacagaagggagggacggcggcgcugccgucgucgucg
	.(((...(((((((((((((((..(((((((((.((((((((.((((((((((.(((...(((..((((((((...(((((((((.(((..((((((..((((((((.........((((((((..((((..((((.(((((((((.......))))))))).))))...(((....))).............))))..))))))))........))))))))..))))))..)))))))...))))).))))).)))..))).....(((((((....))))))).))))))))))))).......)))))....))).))))).)))))))))))))))))))..))).............................((((((((((....)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2775.88.0	is_MIRNA
	VAL:	29.73	MeanVal:	600.744271	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaacuc-uauucaaaacagu---aaagagaacaaaaauaagagaaagaacacaaacucaaacccuaaaucua
            +++--+++|+++++---+++++|||++++-+++--++++++--++++++++---------++++++++--++++
            +++--+++-+++++-||+++++---++++|+++--++++++--++++++++--------|++++++++--++++
    REV:    gaggagagaauaggg--uguuacuguuuc-cuuccuuuugucuucuuucuuuuccauuu-uuugggguaaagau
                                           *********************	32:::52	28--48	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1306.miRNA:7899	aacaaaaauaagagaaagaac
                                              *********************	35:::55	31--51	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1306.miRNA:7900	aaaaauaagagaaagaacaca
                                            *********************	33:::53	29--49	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1306.miRNA:7901	acaaaaauaagagaaagaaca
                                          *********************	31:::51	27--47	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1306.miRNA:7902	gaacaaaaauaagagaaagaa
                                               *********************	36:::56	32--52	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1306.miRNA:7903	aaaauaagagaaagaacacaa
                                                *********************	37:::57	33--53	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1306.miRNA:7904	aaauaagagaaagaacacaaa
>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1306
	ccuucuucucuuugucaguuucuucguguccccuucgccuuuucuuuacggauccucaacucuauucaaaacaguaaagagaacaaaaauaagagaaagaacacaaacucaaacccuaaaucuacagaucggggcuugcaggcgacaugcaagcccggaucgaacuaaaaauagaaaaaaacacgaauagaaaugggguuuuuuaccuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugugggauaagagaggagauggaggcggcgcggccgccgucgccgagagagaaggagaagaggaaggaauaggaggcgaaagagaggcagggagaagaagaggagaaaaagaaaagaagagaacagaagggagggacggcggcgcugccgucgucgucg
	.(((((((((((((((..(((((((((.((((((((.((((((((((.(((...(((..((((((((...(((((((((.(((..((((((..((((((((.........((((((((..((((..((((.(((((((((.......))))))))).))))...(((....))).............))))..))))))))........))))))))..))))))..)))))))...))))).))))).)))..))).....(((((((....))))))).))))))))))))).......)))))....))).))))).)))))))))))))))))))..................................((((((((((....)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2775.88.1	is_MIRNA
	VAL:	29.73	MeanVal:	600.744271	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaacuc-uauucaaaacagu---aaagagaacaaaaauaagagaaagaacacaaacucaaacccuaaaucua
            +++--+++|+++++---+++++|||++++-+++--++++++--++++++++---------++++++++--++++
            +++--+++-+++++-||+++++---++++|+++--++++++--++++++++--------|++++++++--++++
    REV:    gaggagagaauaggg--uguuacuguuuc-cuuccuuuugucuucuuucuuuuccauuu-uuugggguaaagau
                                           *********************	32:::52	28--48	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1307.miRNA:7905	aacaaaaauaagagaaagaac
                                              *********************	35:::55	31--51	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1307.miRNA:7906	aaaaauaagagaaagaacaca
                                            *********************	33:::53	29--49	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1307.miRNA:7907	acaaaaauaagagaaagaaca
                                          *********************	31:::51	27--47	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1307.miRNA:7908	gaacaaaaauaagagaaagaa
                                               *********************	36:::56	32--52	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1307.miRNA:7909	aaaauaagagaaagaacacaa
                                                *********************	37:::57	33--53	>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1307.miRNA:7910	aaauaagagaaagaacacaaa
>>scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1307
	ccuucuucucuuugucaguuucuucguguccccuucgccuuuucuuuacggauccucaacucuauucaaaacaguaaagagaacaaaaauaagagaaagaacacaaacucaaacccuaaaucuacagaucggggcuugcaggcgacaugcaagcccggaucgaacuaaaaauagaaaaaaacacgaauagaaaugggguuuuuuaccuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugugggauaagagaggagauggaggcggcgcggccgccgucgccgagagagaaggagaagaggaaggaauaggaggcgaaagagaggcagggagaagaagaggagaaaaagaaaagaagagaacagaagggagggacggcggcgcugccgucgucgucg
	.(((((((((((((((..(((((((((.((((((((.((((((((((.(((...(((..((((((((...(((((((((.(((..((((((..((((((((.........((((((((..((((..((((.(((((((((.......))))))))).))))...(((....))).............))))..))))))))........))))))))..))))))..)))))))...))))).))))).)))..)))...((((((((...)))))).)).))))))))))))).......)))))....))).))))).)))))))))))))))))))..................................((((((((((....)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2788.118.1	is_MIRNA
	VAL:	1.03	MeanVal:	15.017715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccauuugguaau--uaaauaauuuguaauug-------------------aauaauuaguuacuuaa--uac
            ++++-++++++++||++++++--+++-+++++|||||||||||||||||||+++++++-+++++++--||+++
            ++++-++++++++--++++++--+++|+++++-------------------+++++++|+++++++----+++
    REV:    agguuaaucauuauuguuuauauaac-uuaacgguucauaaauuaauaguuuuauuaa-caaugagguaaaug
                      *********************	11:::31	11--29	>>scaffold2788.Lu0910.pre-miRNA:1308.miRNA:7911	aau--uaaauaauuuguaauu
                     *********************	10:::30	10--28	>>scaffold2788.Lu0910.pre-miRNA:1308.miRNA:7912	uaau--uaaauaauuuguaau
               *********************	4:::24	4--22	>>scaffold2788.Lu0910.pre-miRNA:1308.miRNA:7913	auuugguaau--uaaauaauu
                *********************	5:::25	5--23	>>scaffold2788.Lu0910.pre-miRNA:1308.miRNA:7914	uuugguaau--uaaauaauuu
                    *********************	9:::29	9--27	>>scaffold2788.Lu0910.pre-miRNA:1308.miRNA:7915	guaau--uaaauaauuuguaa
                       *********************	12:::32	12--30	>>scaffold2788.Lu0910.pre-miRNA:1308.miRNA:7916	au--uaaauaauuuguaauug
>>scaffold2788.Lu0910.pre-miRNA:1308
	caaugccgacuguccucaaccgcugucggcguuuaaugccgaccaccccauuuuuuuuaauuuuucuuauuacaauguaauuagucauuuguaacaauccauuugguaauuaaauaauuuguaauugaauaauuaguuacuuaauacauuaaaauuagaaauuauucauguucauuaaggugaauuaguaaauauaaguaaauggaguaacaauuauuuugauaauuaaauacuuggcaauucaauauauuuguuauuacuaauuggaaauuaauaauuagucauguccauuacucauguuaauuaagguuaaacuguaauuuugaguaauaauagugacaauuaagguuuauagagaaggucuaggguuuca
	.(((((((((.((........)).))))))))).......((..((((.((((((((((..........((((((((........)))).))))...((((.((((((((((((((..(((.((((((((((((.(((((((..(((..........(((....)))..((((((....))))))............)))....))))))))))))))...................))))))))..))))))..)))))))).))))......(((((.(((((....((((((((....(((((.((.....)).))))).))))))))....)))))))))).......))))))))))...)))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold2788.130.2	is_MIRNA
	VAL:	1.03	MeanVal:	15.017715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccauuugguaau--uaaauaauuuguaauug-------------------aauaauuaguuacuuaa--uac
            ++++-++++++++||++++++--+++-+++++|||||||||||||||||||+++++++-+++++++--||+++
            ++++-++++++++--++++++--+++|+++++-------------------+++++++|+++++++----+++
    REV:    agguuaaucauuauuguuuauauaac-uuaacgguucauaaauuaauaguuuuauuaa-caaugagguaaaug
                      *********************	11:::31	11--29	>>scaffold2788.Lu0910.pre-miRNA:1309.miRNA:7917	aau--uaaauaauuuguaauu
                     *********************	10:::30	10--28	>>scaffold2788.Lu0910.pre-miRNA:1309.miRNA:7918	uaau--uaaauaauuuguaau
               *********************	4:::24	4--22	>>scaffold2788.Lu0910.pre-miRNA:1309.miRNA:7919	auuugguaau--uaaauaauu
                *********************	5:::25	5--23	>>scaffold2788.Lu0910.pre-miRNA:1309.miRNA:7920	uuugguaau--uaaauaauuu
                    *********************	9:::29	9--27	>>scaffold2788.Lu0910.pre-miRNA:1309.miRNA:7921	guaau--uaaauaauuuguaa
                       *********************	12:::32	12--30	>>scaffold2788.Lu0910.pre-miRNA:1309.miRNA:7922	au--uaaauaauuuguaauug
>>scaffold2788.Lu0910.pre-miRNA:1309
	uccucaaccgcugucggcguuuaaugccgaccaccccauuuuuuuuaauuuuucuuauuacaauguaauuagucauuuguaacaauccauuugguaauuaaauaauuuguaauugaauaauuaguuacuuaauacauuaaaauuagaaauuauucauguucauuaaggugaauuaguaaauauaaguaaauggaguaacaauuauuuugauaauuaaauacuuggcaauucaauauauuuguuauuacuaauuggaaauuaauaauuagucauguccauuacucauguuaauuaagguuaaacuguaauuuugaguaauaauagugacaauuaagguuuauagagaaggucuaggguuucacgauuuaggg
	.(((.((.((..((((((((...)))))))).((((.((((((((((..........((((((((........)))).))))...((((.((((((((((((((..(((.((((((((((((.(((((((..(((..........(((....)))..((((((....))))))............)))....))))))))))))))...................))))))))..))))))..)))))))).))))......(((((.(((((....((((((((....(((((.((.....)).))))).))))))))....)))))))))).......))))))))))...))))....)).)).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2788.136.1	is_MIRNA
	VAL:	1.03	MeanVal:	15.017715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccauuugguaau--uaaauaauuuguaauug-------------------aauaauuaguuacuuaa--uac
            ++++-++++++++||++++++--+++-+++++|||||||||||||||||||+++++++-+++++++--||+++
            ++++-++++++++--++++++--+++|+++++-------------------+++++++|+++++++----+++
    REV:    agguuaaucauuauuguuuauauaac-uuaacgguucauaaauuaauaguuuuauuaa-caaugagguaaaug
                      *********************	11:::31	11--29	>>scaffold2788.Lu0910.pre-miRNA:1310.miRNA:7923	aau--uaaauaauuuguaauu
                     *********************	10:::30	10--28	>>scaffold2788.Lu0910.pre-miRNA:1310.miRNA:7924	uaau--uaaauaauuuguaau
               *********************	4:::24	4--22	>>scaffold2788.Lu0910.pre-miRNA:1310.miRNA:7925	auuugguaau--uaaauaauu
                *********************	5:::25	5--23	>>scaffold2788.Lu0910.pre-miRNA:1310.miRNA:7926	uuugguaau--uaaauaauuu
                    *********************	9:::29	9--27	>>scaffold2788.Lu0910.pre-miRNA:1310.miRNA:7927	guaau--uaaauaauuuguaa
                       *********************	12:::32	12--30	>>scaffold2788.Lu0910.pre-miRNA:1310.miRNA:7928	au--uaaauaauuuguaauug
>>scaffold2788.Lu0910.pre-miRNA:1310
	accgcugucggcguuuaaugccgaccaccccauuuuuuuuaauuuuucuuauuacaauguaauuagucauuuguaacaauccauuugguaauuaaauaauuuguaauugaauaauuaguuacuuaauacauuaaaauuagaaauuauucauguucauuaaggugaauuaguaaauauaaguaaauggaguaacaauuauuuugauaauuaaauacuuggcaauucaauauauuuguuauuacuaauuggaaauuaauaauuagucauguccauuacucauguuaauuaagguuaaacuguaauuuugaguaauaauagugacaauuaagguuuauagagaaggucuaggguuucacgauuuaggg
	.((...((((((((...)))))))).((((.((((((((((..........((((((((........)))).))))...((((.((((((((((((((..(((.((((((((((((.(((((((..(((..........(((....)))..((((((....))))))............)))....))))))))))))))...................))))))))..))))))..)))))))).))))......(((((.(((((....((((((((....(((((.((.....)).))))).))))))))....)))))))))).......))))))))))...))))...........)).

###########################################################################################################################

>scaffold2803.0	is_MIRNA
	VAL:	10.65	MeanVal:	217.099398833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggcuaauauuuugcguguauguuggaaau--cuaaaaauuaagguuucacuauguuaaucacuuc-aaauauuagccaaaggaaguuaaaaa-auauuucuuaacacgcua
            +++++++++-++-+++++++++++++++++||++-++++-+++++++++++++++-+++++-++--|+++++-----++++-+++-+++++++|++++++----++-++-++
            +++++++++-++-+++++++++++++++++--++-++++-+++++++++++++++-+++++|++---+++++-----++++-+++-+++++++-++++++-|||++-++-++
    REV:    accgauuguuaacuguacauacaaccuuugccgaguuuucauuucaaagugguacuauugg-gauaauuuauuaccaguuuacuuaaauuuuuauauaaaa---ugagcuau
                                                                            *********************	65:::85	63--82	>>scaffold2803.Lu0910.pre-miRNA:1311.miRNA:7929	uc-aaauauuagccaaaggaa
                                                                           *********************	64:::84	62--81	>>scaffold2803.Lu0910.pre-miRNA:1311.miRNA:7930	uuc-aaauauuagccaaagga
                                                                                            *********************	81:::101	78--97	>>scaffold2803.Lu0910.pre-miRNA:1311.miRNA:7931	aggaaguuaaaaa-auauuuc
                                                                                   *********************	72:::92	69--89	>>scaffold2803.Lu0910.pre-miRNA:1311.miRNA:7932	auuagccaaaggaaguuaaaa
                                                                                    *********************	73:::93	70--90	>>scaffold2803.Lu0910.pre-miRNA:1311.miRNA:7933	uuagccaaaggaaguuaaaaa
                                                                                        *********************	77:::97	74--93	>>scaffold2803.Lu0910.pre-miRNA:1311.miRNA:7934	ccaaaggaaguuaaaaa-aua
>>scaffold2803.Lu0910.pre-miRNA:1311
	ccuuuggaaaucgacaaauuuugagguuagcauugaaaauuuuaaacuggcuuggcuaauauuuugcguguauguuggaaaucuaaaaauuaagguuucacuauguuaaucacuucaaauauuagccaaaggaaguuaaaaaauauuucuuaacacgcuaaaauaauaucgaguaaaauauauuuuuaaauucauuugaccauuauuuaauaggguuaucauggugaaacuuuacuuuugagccguuuccaacauacaugucaauuguuagccaauuugaaaauauugaaauuuucuugucaaaauggcucacuucgaaaggauaaccccuuuggaaaucgacaaauuuuaggggcucaccucgaaagguaaaaccccuuuggaaaucgacaaauuuuggg
	((...((......((...(((((((((.(((....(((((((.....((((.(((((((((.((.(((((((((((((((((((.((((.(((((((((((((((.(((((.((..(((((.....((((.(((.(((((((((((((....((.((.((......)).)).)).)))))).))))))).))).)))).....)))))...))))))).))))))))))))))).)))).))..))))))))))))))))).)).)))))))))....((((((......))))))..))))...........(((.(((((......))))).)))......)))))))....))).))))))))).))......))...))..................

###########################################################################################################################

>scaffold2804.549.0	is_MIRNA
	VAL:	1251.75	MeanVal:	14530.7405366667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaacagauccuggcacauguugcuacucauaaauuuacggc-uauc
            +++++--++++---+++++++++-++----------+++-+++|++++
            +++++--++++--|+++++++++|++--------||+++-+++-++++
    REV:    caauuaccuagca-uguguacaa-gaaaacugcu--aauuccgugugg
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1312.miRNA:7935	uuaacagauccuggcacaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1312.miRNA:7936	uaacagauccuggcacauguu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1312.miRNA:7937	aacagauccuggcacauguug
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1312.miRNA:7938	auguugcuacucauaaauuua
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1312.miRNA:7939	uguugcuacucauaaauuuac
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1312.miRNA:7940	acagauccuggcacauguugc
>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1312
	auagcucaauuugggcuaagggugagauuugguuaaguugguuauuaaccauugguuaauggccgguuaaauagucgaccguuaacagauccuggcacauguugcuacucauaaauuuacggcuaucucuaggugugccuuaaucgucaaaagaacauguguacgauccauuaacuuucucacg
	.((((((.....))))))...((((((.(((..((((..(((((((((((...)))))))))))..))...))..)))..(((((..((((...(((((((((.((..........(((.(((((((....)))).))).)))........)))))))))))..))))..)))))..)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2804.558.0	is_MIRNA
	VAL:	1251.75	MeanVal:	14530.7405366667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaacagauccuggcacauguugcuacucauaaauuuacggc-uauc
            +++++--++++---+++++++++-++----------+++-+++|++++
            +++++--++++--|+++++++++|++--------||+++-+++-++++
    REV:    caauuaccuagca-uguguacaa-gaaaacugcu--aauuccgugugg
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1313.miRNA:7941	uuaacagauccuggcacaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1313.miRNA:7942	uaacagauccuggcacauguu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1313.miRNA:7943	aacagauccuggcacauguug
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1313.miRNA:7944	auguugcuacucauaaauuua
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1313.miRNA:7945	uguugcuacucauaaauuuac
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1313.miRNA:7946	acagauccuggcacauguugc
>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1313
	uuugggcuaagggugagauuugguuaaguugguuauuaaccauugguuaauggccgguuaaauagucgaccguuaacagauccuggcacauguugcuacucauaaauuuacggcuaucucuaggugugccuuaaucgucaaaagaacauguguacgauccauuaacuuucucacguuuuccaau
	.(((((..(((.((((((.(((..((((..(((((((((((...)))))))))))..))...))..)))..(((((..((((...(((((((((.((..........(((.(((((((....)))).))).)))........)))))))))))..))))..)))))..)))))).)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2804.565.0	is_MIRNA
	VAL:	1251.75	MeanVal:	14530.7405366667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaacagauccuggcacauguugcuacucauaaauuuacggc-uauc
            +++++--++++---+++++++++-++----------+++-+++|++++
            +++++--++++--|+++++++++|++--------||+++-+++-++++
    REV:    caauuaccuagca-uguguacaa-gaaaacugcu--aauuccgugugg
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1314.miRNA:7947	uuaacagauccuggcacaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1314.miRNA:7948	uaacagauccuggcacauguu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1314.miRNA:7949	aacagauccuggcacauguug
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1314.miRNA:7950	auguugcuacucauaaauuua
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1314.miRNA:7951	uguugcuacucauaaauuuac
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1314.miRNA:7952	acagauccuggcacauguugc
>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1314
	uaagggugagauuugguuaaguugguuauuaaccauugguuaauggccgguuaaauagucgaccguuaacagauccuggcacauguugcuacucauaaauuuacggcuaucucuaggugugccuuaaucgucaaaagaacauguguacgauccauuaacuuucucacguuuu
	.(((.((((((.(((..((((..(((((((((((...)))))))))))..))...))..)))..(((((..((((...(((((((((.((..........(((.(((((((....)))).))).)))........)))))))))))..))))..)))))..)))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2804.570.0	is_MIRNA
	VAL:	1251.75	MeanVal:	14530.7405366667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaacagauccuggcacauguugcuacucauaaauuuacggc-uauc
            +++++--++++---+++++++++-++----------+++-+++|++++
            +++++--++++--|+++++++++|++--------||+++-+++-++++
    REV:    caauuaccuagca-uguguacaa-gaaaacugcu--aauuccgugugg
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1315.miRNA:7953	uuaacagauccuggcacaugu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1315.miRNA:7954	uaacagauccuggcacauguu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1315.miRNA:7955	aacagauccuggcacauguug
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1315.miRNA:7956	auguugcuacucauaaauuua
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1315.miRNA:7957	uguugcuacucauaaauuuac
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1315.miRNA:7958	acagauccuggcacauguugc
>>scaffold2804.Lu0910.pre-miRNA:1315
	gugagauuugguuaaguugguuauuaaccauugguuaauggccgguuaaauagucgaccguuaacagauccuggcacauguugcuacucauaaauuuacggcuaucucuaggugugccuuaaucgucaaaagaacauguguacgauccauuaacuuucucacg
	((((((.(((..((((..(((((((((((...)))))))))))..))...))..)))..(((((..((((...(((((((((.((..........(((.(((((((....)))).))).)))........)))))))))))..))))..)))))..)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.103.0	is_MIRNA
	VAL:	806.18	MeanVal:	18531.4438026667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            +++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            +++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    uaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                *********************	85:::105	76--96	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1316.miRNA:7959	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                 *********************	70:::90	61--81	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1316.miRNA:7960	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                *********************	69:::89	60--80	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1316.miRNA:7961	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                   *********************	72:::92	63--83	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1316.miRNA:7962	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                               *********************	84:::104	75--95	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1316.miRNA:7963	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                  *********************	71:::91	62--82	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1316.miRNA:7964	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1316
	gccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	(((...............................((((......))))...(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.103.1	is_MIRNA
	VAL:	360.71	MeanVal:	8291.515936	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            +++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++++---++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            +++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++++--|++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    uaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaagguggua-caauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                *********************	85:::105	76--96	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7965	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                 *********************	70:::90	61--81	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7966	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                *********************	69:::89	60--80	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7967	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                   *********************	72:::92	63--83	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7968	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                               *********************	84:::104	75--95	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7969	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                  *********************	71:::91	62--82	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7970	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1317
	gccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	(((...............................((((......))))...(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((((...(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...))..)))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.148.0	is_MIRNA
	VAL:	384.58	MeanVal:	8840.29731733333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucaauuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            ++++-+++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            ++++-+++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    ucggguaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                     *********************	90:::110	81--101	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1318.miRNA:7971	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                      *********************	75:::95	66--86	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1318.miRNA:7972	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                     *********************	74:::94	65--85	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1318.miRNA:7973	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                        *********************	77:::97	68--88	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1318.miRNA:7974	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                                    *********************	89:::109	80--100	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1318.miRNA:7975	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                       *********************	76:::96	67--87	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1318.miRNA:7976	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1318
	uggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.((((.(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))))

###########################################################################################################################

>scaffold2825.148.1	is_MIRNA
	VAL:	214.78	MeanVal:	4937.05557866667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucaauuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            ++++-+++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++++---++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            ++++-+++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++++--|++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    ucggguaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaagguggua-caauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                     *********************	90:::110	81--101	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7977	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                      *********************	75:::95	66--86	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7978	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                     *********************	74:::94	65--85	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7979	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                        *********************	77:::97	68--88	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7980	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                                    *********************	89:::109	80--100	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7981	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                       *********************	76:::96	67--87	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7982	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1319
	uggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.((((.(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((((...(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...))..)))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))))

###########################################################################################################################

>scaffold2825.153.0	is_MIRNA
	VAL:	806.18	MeanVal:	18531.4438026667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            +++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            +++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    uaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                *********************	85:::105	76--96	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1320.miRNA:7983	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                 *********************	70:::90	61--81	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1320.miRNA:7984	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                *********************	69:::89	60--80	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1320.miRNA:7985	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                   *********************	72:::92	63--83	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1320.miRNA:7986	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                               *********************	84:::104	75--95	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1320.miRNA:7987	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                  *********************	71:::91	62--82	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1320.miRNA:7988	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1320
	aauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaug
	.(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.153.1	is_MIRNA
	VAL:	360.71	MeanVal:	8291.515936	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            +++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++++---++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            +++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++++--|++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    uaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaagguggua-caauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                *********************	85:::105	76--96	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1321.miRNA:7989	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                 *********************	70:::90	61--81	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1321.miRNA:7990	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                *********************	69:::89	60--80	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1321.miRNA:7991	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                   *********************	72:::92	63--83	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1321.miRNA:7992	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                               *********************	84:::104	75--95	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1321.miRNA:7993	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                  *********************	71:::91	62--82	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1321.miRNA:7994	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1321
	aauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaug
	.(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((((...(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...))..)))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.163.0	is_MIRNA
	VAL:	156929.16	MeanVal:	3607278.367056	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            ++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            ++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                      *********************	75:::95	66--86	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1322.miRNA:7995	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                       *********************	60:::80	51--71	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1322.miRNA:7996	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                      *********************	59:::79	50--70	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1322.miRNA:7997	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                         *********************	62:::82	53--73	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1322.miRNA:7998	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                     *********************	74:::94	65--85	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1322.miRNA:7999	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                        *********************	61:::81	52--72	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1322.miRNA:8000	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1322
	gggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccua
	.((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.163.1	is_MIRNA
	VAL:	4109.90	MeanVal:	94472.9771893333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            ++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++++---++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            ++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++++--|++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaagguggua-caauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                      *********************	75:::95	66--86	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1323.miRNA:8001	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                       *********************	60:::80	51--71	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1323.miRNA:8002	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                      *********************	59:::79	50--70	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1323.miRNA:8003	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                         *********************	62:::82	53--73	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1323.miRNA:8004	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                     *********************	74:::94	65--85	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1323.miRNA:8005	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                        *********************	61:::81	52--72	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1323.miRNA:8006	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1323
	gggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccua
	.((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((((...(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...))..)))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.174.0	is_MIRNA
	VAL:	250.94	MeanVal:	5768.24425066667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            +++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            +++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    acuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                         *********************	62:::82	55--75	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1324.miRNA:8007	acgucggagauaacuaaaaau
                                                          *********************	47:::67	40--60	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1324.miRNA:8008	uaauauuucauaugcacgucg
                                                         *********************	46:::66	39--59	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1324.miRNA:8009	cuaauauuucauaugcacguc
                                                            *********************	49:::69	42--62	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1324.miRNA:8010	auauuucauaugcacgucgga
                                                                        *********************	61:::81	54--74	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1324.miRNA:8011	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                           *********************	48:::68	41--61	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1324.miRNA:8012	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1324
	auggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggc
	.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))..........(((((....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.174.1	is_MIRNA
	VAL:	508.39	MeanVal:	11686.23744	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            +++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++++---++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            +++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++++--|++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    acuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaagguggua-caauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                         *********************	62:::82	55--75	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1325.miRNA:8013	acgucggagauaacuaaaaau
                                                          *********************	47:::67	40--60	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1325.miRNA:8014	uaauauuucauaugcacgucg
                                                         *********************	46:::66	39--59	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1325.miRNA:8015	cuaauauuucauaugcacguc
                                                            *********************	49:::69	42--62	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1325.miRNA:8016	auauuucauaugcacgucgga
                                                                        *********************	61:::81	54--74	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1325.miRNA:8017	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                           *********************	48:::68	41--61	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1325.miRNA:8018	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1325
	auggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggc
	.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((((...(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...))..)))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))..........(((((....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.183.0	is_MIRNA
	VAL:	366.67	MeanVal:	8428.59002666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            ++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            ++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    cuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                 *********************	54:::74	47--67	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1326.miRNA:8019	acgucggagauaacuaaaaau
                                                  *********************	39:::59	32--52	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1326.miRNA:8020	uaauauuucauaugcacgucg
                                                 *********************	38:::58	31--51	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1326.miRNA:8021	cuaauauuucauaugcacguc
                                                    *********************	41:::61	34--54	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1326.miRNA:8022	auauuucauaugcacgucgga
                                                                *********************	53:::73	46--66	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1326.miRNA:8023	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                   *********************	40:::60	33--53	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1326.miRNA:8024	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1326
	ggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaug
	((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).(((((((.(((......))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.183.1	is_MIRNA
	VAL:	935.79	MeanVal:	21510.6836053333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            ++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++++---++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            ++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++++--|++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    cuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaagguggua-caauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                 *********************	54:::74	47--67	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1327.miRNA:8025	acgucggagauaacuaaaaau
                                                  *********************	39:::59	32--52	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1327.miRNA:8026	uaauauuucauaugcacgucg
                                                 *********************	38:::58	31--51	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1327.miRNA:8027	cuaauauuucauaugcacguc
                                                    *********************	41:::61	34--54	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1327.miRNA:8028	auauuucauaugcacgucgga
                                                                *********************	53:::73	46--66	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1327.miRNA:8029	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                   *********************	40:::60	33--53	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1327.miRNA:8030	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1327
	ggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaug
	((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((((...(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...))..)))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).(((((((.(((......))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.201.0	is_MIRNA
	VAL:	25.79	MeanVal:	593.784786	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            +++-++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            +++-++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    aaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1328.miRNA:8031	acgucggagauaacuaaaaau
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1328.miRNA:8032	uaauauuucauaugcacgucg
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1328.miRNA:8033	cuaauauuucauaugcacguc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1328.miRNA:8034	auauuucauaugcacgucgga
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1328.miRNA:8035	caaauuagcuaauauuucaua
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1328.miRNA:8036	cacgucggagauaacuaaaaa
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1328
	auuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggc
	.(((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..)))).)))....(((((..(((...(((((.....)))))..)))..)))))(((((....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.201.1	is_MIRNA
	VAL:	33.35	MeanVal:	767.756134	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            +++-++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++++---++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            +++-++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++++--|++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    aaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaagguggua-caauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1329.miRNA:8037	acgucggagauaacuaaaaau
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1329.miRNA:8038	uaauauuucauaugcacgucg
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1329.miRNA:8039	cuaauauuucauaugcacguc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1329.miRNA:8040	auauuucauaugcacgucgga
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1329.miRNA:8041	caaauuagcuaauauuucaua
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1329.miRNA:8042	cacgucggagauaacuaaaaa
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1329
	auuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggc
	.(((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((((...(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...))..)))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..)))).)))....(((((..(((...(((((.....)))))..)))..)))))(((((....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.205.0	is_MIRNA
	VAL:	43.88	MeanVal:	1008.54	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            ++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            ++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    uuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1330.miRNA:8043	acgucggagauaacuaaaaau
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1330.miRNA:8044	uaauauuucauaugcacgucg
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1330.miRNA:8045	cuaauauuucauaugcacguc
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1330.miRNA:8046	auauuucauaugcacgucgga
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1330.miRNA:8047	cacgucggagauaacuaaaaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1330.miRNA:8048	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1330
	caaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggc
	.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))........(((((..(((...(((((.....)))))..)))..)))))(((((....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.205.1	is_MIRNA
	VAL:	63.63	MeanVal:	1462.72894933333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            ++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++++---++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            ++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++++--|++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    uuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaagguggua-caauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1331.miRNA:8049	acgucggagauaacuaaaaau
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1331.miRNA:8050	uaauauuucauaugcacgucg
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1331.miRNA:8051	cuaauauuucauaugcacguc
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1331.miRNA:8052	auauuucauaugcacgucgga
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1331.miRNA:8053	cacgucggagauaacuaaaaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1331.miRNA:8054	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1331
	caaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggc
	.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((((...(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...))..)))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))........(((((..(((...(((((.....)))))..)))..)))))(((((....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.211.0	is_MIRNA
	VAL:	61.13	MeanVal:	1405.19332266667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            ++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            ++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    cgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1332.miRNA:8055	acgucggagauaacuaaaaau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1332.miRNA:8056	uaauauuucauaugcacgucg
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1332.miRNA:8057	cuaauauuucauaugcacguc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1332.miRNA:8058	auauuucauaugcacgucgga
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1332.miRNA:8059	cacgucggagauaacuaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1332.miRNA:8060	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1332
	agcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggc
	.((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..............(((((..(((...(((((.....)))))..)))..)))))(((((....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.211.1	is_MIRNA
	VAL:	99.04	MeanVal:	2276.68221866667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            ++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++++---++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            ++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++++--|++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    cgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaagguggua-caauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1333.miRNA:8061	acgucggagauaacuaaaaau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1333.miRNA:8062	uaauauuucauaugcacgucg
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1333.miRNA:8063	cuaauauuucauaugcacguc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1333.miRNA:8064	auauuucauaugcacgucgga
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1333.miRNA:8065	cacgucggagauaacuaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1333.miRNA:8066	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1333
	agcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggc
	.((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((((...(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...))..)))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..............(((((..(((...(((((.....)))))..)))..)))))(((((....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.22.0	is_MIRNA
	VAL:	806.18	MeanVal:	18531.4438026667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            +++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            +++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    uaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                *********************	85:::105	76--96	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1334.miRNA:8067	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                 *********************	70:::90	61--81	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1334.miRNA:8068	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                *********************	69:::89	60--80	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1334.miRNA:8069	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                   *********************	72:::92	63--83	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1334.miRNA:8070	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                               *********************	84:::104	75--95	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1334.miRNA:8071	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                  *********************	71:::91	62--82	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1334.miRNA:8072	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1334
	acacuuuuuaacuuuauuugauuauuauuugaaaagguuaacauggugaaaccuugauuuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.((((..((((((((.(((((.......)))))))))))))...))))......((((.(((((.....))))).)).)).(((...............................((((......))))...(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.22.1	is_MIRNA
	VAL:	806.18	MeanVal:	18531.4438026667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            +++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            +++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    uaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                *********************	85:::105	76--96	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1335.miRNA:8073	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                 *********************	70:::90	61--81	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1335.miRNA:8074	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                *********************	69:::89	60--80	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1335.miRNA:8075	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                   *********************	72:::92	63--83	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1335.miRNA:8076	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                               *********************	84:::104	75--95	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1335.miRNA:8077	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                  *********************	71:::91	62--82	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1335.miRNA:8078	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1335
	acacuuuuuaacuuuauuugauuauuauuugaaaagguuaacauggugaaaccuugauuuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.((((..((((((((.((.(((....))).)).))))))))...))))......((((.(((((.....))))).)).)).(((...............................((((......))))...(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.22.2	is_MIRNA
	VAL:	360.71	MeanVal:	8291.515936	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            +++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++++---++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            +++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++++--|++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    uaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaagguggua-caauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                *********************	85:::105	76--96	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1336.miRNA:8079	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                 *********************	70:::90	61--81	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1336.miRNA:8080	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                *********************	69:::89	60--80	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1336.miRNA:8081	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                   *********************	72:::92	63--83	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1336.miRNA:8082	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                               *********************	84:::104	75--95	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1336.miRNA:8083	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                  *********************	71:::91	62--82	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1336.miRNA:8084	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1336
	acacuuuuuaacuuuauuugauuauuauuugaaaagguuaacauggugaaaccuugauuuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.((((..((((((((.(((((.......)))))))))))))...))))......((((.(((((.....))))).)).)).(((...............................((((......))))...(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((((...(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...))..)))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.223.0	is_MIRNA
	VAL:	2548.76	MeanVal:	56132.2108876667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            ++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            ++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    auacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1337.miRNA:8085	acgucggagauaacuaaaaau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1337.miRNA:8086	cacgucggagauaacuaaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1337.miRNA:8087	cgucggagauaacuaaaaauc
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1337.miRNA:8088	ucggagauaacuaaaaaucaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1337.miRNA:8089	gcacgucggagauaacuaaaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1337.miRNA:8090	gucggagauaacuaaaaauca
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1337
	auaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).)))))).........((((.((((........(((((..(((...(((((.....)))))..)))..))))).......)))).))))

###########################################################################################################################

>scaffold2825.223.1	is_MIRNA
	VAL:	6739.18	MeanVal:	148419.216342667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            ++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++++---++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            ++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++++--|++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    auacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaagguggua-caauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1338.miRNA:8091	acgucggagauaacuaaaaau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1338.miRNA:8092	cacgucggagauaacuaaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1338.miRNA:8093	cgucggagauaacuaaaaauc
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1338.miRNA:8094	ucggagauaacuaaaaaucaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1338.miRNA:8095	gcacgucggagauaacuaaaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1338.miRNA:8096	gucggagauaacuaaaaauca
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1338
	auaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((((...(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...))..)))))))....))))).)))).))..)).)).)))))).........((((.((((........(((((..(((...(((((.....)))))..)))..))))).......)))).))))

###########################################################################################################################

>scaffold2825.28.0	is_MIRNA
	VAL:	384.58	MeanVal:	8840.29731733333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucaauuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            ++++-+++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            ++++-+++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    ucggguaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                     *********************	90:::110	81--101	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1339.miRNA:8097	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                      *********************	75:::95	66--86	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1339.miRNA:8098	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                     *********************	74:::94	65--85	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1339.miRNA:8099	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                        *********************	77:::97	68--88	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1339.miRNA:8100	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                                    *********************	89:::109	80--100	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1339.miRNA:8101	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                       *********************	76:::96	67--87	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1339.miRNA:8102	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1339
	uuuaacuuuauuugauuauuauuugaaaagguuaacauggugaaaccuugauuuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	..........((((((...((((((..((((((.((...))..))))))....(((((.....))))).........))))))...(((..((((.......)))).)))...))))))..((((.(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))))

###########################################################################################################################

>scaffold2825.28.1	is_MIRNA
	VAL:	384.58	MeanVal:	8840.29731733333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucaauuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            ++++-+++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            ++++-+++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    ucggguaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                     *********************	90:::110	81--101	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1340.miRNA:8103	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                      *********************	75:::95	66--86	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1340.miRNA:8104	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                     *********************	74:::94	65--85	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1340.miRNA:8105	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                        *********************	77:::97	68--88	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1340.miRNA:8106	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                                    *********************	89:::109	80--100	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1340.miRNA:8107	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                       *********************	76:::96	67--87	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1340.miRNA:8108	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1340
	uuuaacuuuauuugauuauuauuugaaaagguuaacauggugaaaccuugauuuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	..........((((((...((((((..((((((..........))))))....(((((.....))))).........))))))...(((..((((.......)))).)))...))))))..((((.(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))))

###########################################################################################################################

>scaffold2825.28.2	is_MIRNA
	VAL:	806.18	MeanVal:	18531.4438026667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            +++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            +++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    uaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                *********************	85:::105	76--96	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1341.miRNA:8109	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                 *********************	70:::90	61--81	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1341.miRNA:8110	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                *********************	69:::89	60--80	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1341.miRNA:8111	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                   *********************	72:::92	63--83	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1341.miRNA:8112	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                               *********************	84:::104	75--95	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1341.miRNA:8113	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                  *********************	71:::91	62--82	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1341.miRNA:8114	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1341
	uuuaacuuuauuugauuauuauuugaaaagguuaacauggugaaaccuugauuuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.((((((((.((.(((....))).)).))))))))..(((.(((((((.......))))..))))))........(((...............................((((......))))...(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.356.0	is_MIRNA
	VAL:	1536.75	MeanVal:	36310.784542	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uc-ccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagg
            ++|++-++-++-+++-+++++++++++--++++----++++++-------++++++++++-++-+++++++-+++
            ++-++-++-++-+++-+++++++++++--++++-|||++++++---||||++++++++++-++-+++++++-+++
    REV:    agaggcugcaccuauaguuuauaaucgauuaaac---uuuaaaaau----acaguuuuaucggguaaaaguaucc
                         *********************	14:::34	13--33	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1342.miRNA:8115	uaccaaauauuagccgauuua
                        *********************	13:::33	12--32	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1342.miRNA:8116	auaccaaauauuagccgauuu
                 *********************	6:::26	5--25	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1342.miRNA:8117	aacaugcauaccaaauauuag
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1342.miRNA:8118	accaaauauuagccgauuuaa
                *********************	5:::25	4--24	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1342.miRNA:8119	caacaugcauaccaaauauua
                       *********************	12:::32	11--31	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1342.miRNA:8120	cauaccaaauauuagccgauu
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1342
	gacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcuauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuugauauccacgucggagauaacuaaaaaaucaaguuauauuaugguaccucuauacagaggcggagcuaauauauuggguggaggcugcaugcagcccccuugauuuuugaaaaaaaaugccaaauauagauauguaagacaaaggaaucgaaccccuaaccucaaccuccagaugcagucc
	((((..((((((.(((.........((.((....(((((((((.(((..((((.((.((.(((.(((((((((((..((((....((((((.......((((((((((.((.(((((((.(((......))).))))))).)).))))))))))...)))))).))))..))))))))))).))).)).)).)).))................(((((((.((((((((((....)))))......(((...((..((.((.(((((....)))))))))..))..)))........))))))))))))........)))..))))))))).)))).........))).)))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.37.0	is_MIRNA
	VAL:	384.58	MeanVal:	8840.29731733333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucaauuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            ++++-+++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            ++++-+++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    ucggguaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                     *********************	90:::110	81--101	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1343.miRNA:8121	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                      *********************	75:::95	66--86	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1343.miRNA:8122	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                     *********************	74:::94	65--85	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1343.miRNA:8123	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                        *********************	77:::97	68--88	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1343.miRNA:8124	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                                    *********************	89:::109	80--100	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1343.miRNA:8125	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                       *********************	76:::96	67--87	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1343.miRNA:8126	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1343
	auuugauuauuauuugaaaagguuaacauggugaaaccuugauuuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.((((((...((((((..((((((..........))))))....(((((.....))))).........))))))...(((..((((.......)))).)))...))))))..((((.(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))))

###########################################################################################################################

>scaffold2825.37.1	is_MIRNA
	VAL:	384.58	MeanVal:	8840.29731733333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucaauuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            ++++-+++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            ++++-+++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    ucggguaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                     *********************	90:::110	81--101	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1344.miRNA:8127	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                      *********************	75:::95	66--86	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1344.miRNA:8128	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                     *********************	74:::94	65--85	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1344.miRNA:8129	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                        *********************	77:::97	68--88	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1344.miRNA:8130	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                                    *********************	89:::109	80--100	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1344.miRNA:8131	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                       *********************	76:::96	67--87	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1344.miRNA:8132	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1344
	auuugauuauuauuugaaaagguuaacauggugaaaccuugauuuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.((((((...((((((..((((((.((...))..))))))....(((((.....))))).........))))))...(((..((((.......)))).)))...))))))..((((.(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))))

###########################################################################################################################

>scaffold2825.37.2	is_MIRNA
	VAL:	214.78	MeanVal:	4937.05557866667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucaauuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            ++++-+++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++++---++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            ++++-+++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++++--|++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    ucggguaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaagguggua-caauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                     *********************	90:::110	81--101	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1345.miRNA:8133	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                      *********************	75:::95	66--86	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1345.miRNA:8134	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                     *********************	74:::94	65--85	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1345.miRNA:8135	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                        *********************	77:::97	68--88	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1345.miRNA:8136	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                                    *********************	89:::109	80--100	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1345.miRNA:8137	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                       *********************	76:::96	67--87	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1345.miRNA:8138	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1345
	auuugauuauuauuugaaaagguuaacauggugaaaccuugauuuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.((((((...((((((..((((((..........))))))....(((((.....))))).........))))))...(((..((((.......)))).)))...))))))..((((.(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((((...(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...))..)))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))))

###########################################################################################################################

>scaffold2825.379.0	is_MIRNA
	VAL:	1536.75	MeanVal:	36310.784542	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uc-ccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagg
            ++|++-++-++-+++-+++++++++++--++++----++++++-------++++++++++-++-+++++++-+++
            ++-++-++-++-+++-+++++++++++--++++-|||++++++---||||++++++++++-++-+++++++-+++
    REV:    agaggcugcaccuauaguuuauaaucgauuaaac---uuuaaaaau----acaguuuuaucggguaaaaguaucc
                         *********************	14:::34	13--33	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1346.miRNA:8139	uaccaaauauuagccgauuua
                        *********************	13:::33	12--32	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1346.miRNA:8140	auaccaaauauuagccgauuu
                 *********************	6:::26	5--25	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1346.miRNA:8141	aacaugcauaccaaauauuag
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1346.miRNA:8142	accaaauauuagccgauuuaa
                *********************	5:::25	4--24	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1346.miRNA:8143	caacaugcauaccaaauauua
                       *********************	12:::32	11--31	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1346.miRNA:8144	cauaccaaauauuagccgauu
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1346
	augguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcuauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuugauauccacgucggagauaacuaaaaaaucaaguuauauuaugguaccucuauacagaggcggagcuaauauauuggguggaggcugcaugcagcccccuugauuuuugaaaaaaaaugccaaauauagauauguaagacaaaggaaucgaaccccuaaccucaaccuccagaugcaguccacuaa
	.(((((((...(((((((((.(((..((((.((.((.(((.(((((((((((..((((....((((((.......((((((((((.((.(((((((.(((......))).))))))).)).))))))))))...)))))).))))..))))))))))).))).)).)).)).))................(((((((.((((((((((....)))))......(((...((..((.((.(((((....)))))))))..))..)))........))))))))))))........)))..)))))))))..........((........)).....))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.389.0	is_MIRNA
	VAL:	1536.75	MeanVal:	36310.784542	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uc-ccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagg
            ++|++-++-++-+++-+++++++++++--++++----++++++-------++++++++++-++-+++++++-+++
            ++-++-++-++-+++-+++++++++++--++++-|||++++++---||||++++++++++-++-+++++++-+++
    REV:    agaggcugcaccuauaguuuauaaucgauuaaac---uuuaaaaau----acaguuuuaucggguaaaaguaucc
                         *********************	14:::34	13--33	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1347.miRNA:8145	uaccaaauauuagccgauuua
                        *********************	13:::33	12--32	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1347.miRNA:8146	auaccaaauauuagccgauuu
                 *********************	6:::26	5--25	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1347.miRNA:8147	aacaugcauaccaaauauuag
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1347.miRNA:8148	accaaauauuagccgauuuaa
                *********************	5:::25	4--24	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1347.miRNA:8149	caacaugcauaccaaauauua
                       *********************	12:::32	11--31	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1347.miRNA:8150	cauaccaaauauuagccgauu
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1347
	cucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcuauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuugauauccacgucggagauaacuaaaaaaucaaguuauauuaugguaccucuauacagaggcggagcuaauauauuggguggaggcugcaugcagcccccuugauuuuugaaaaaaaaugccaaauauagauauguaagacaaaggaaucgaa
	.(((((((((.(((..((((.((.((.(((.(((((((((((..((((....((((((.......((((((((((.((.(((((((.(((......))).))))))).)).))))))))))...)))))).))))..))))))))))).))).)).)).)).))................(((((((.((((((((((....)))))......(((...((..((.((.(((((....)))))))))..))..)))........))))))))))))........)))..))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.42.0	is_MIRNA
	VAL:	384.58	MeanVal:	8840.29731733333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucaauuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            ++++-+++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            ++++-+++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    ucggguaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                     *********************	90:::110	81--101	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1348.miRNA:8151	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                      *********************	75:::95	66--86	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1348.miRNA:8152	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                     *********************	74:::94	65--85	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1348.miRNA:8153	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                        *********************	77:::97	68--88	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1348.miRNA:8154	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                                    *********************	89:::109	80--100	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1348.miRNA:8155	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                       *********************	76:::96	67--87	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1348.miRNA:8156	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1348
	auuauuauuugaaaagguuaacauggugaaaccuugauuuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.(((.((((((..((((((..........))))))....(((((.....))))).........)))))).)))..................................((((.(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))))

###########################################################################################################################

>scaffold2825.42.1	is_MIRNA
	VAL:	384.58	MeanVal:	8840.29731733333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucaauuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            ++++-+++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            ++++-+++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    ucggguaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                     *********************	90:::110	81--101	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1349.miRNA:8157	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                      *********************	75:::95	66--86	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1349.miRNA:8158	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                     *********************	74:::94	65--85	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1349.miRNA:8159	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                        *********************	77:::97	68--88	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1349.miRNA:8160	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                                    *********************	89:::109	80--100	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1349.miRNA:8161	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                       *********************	76:::96	67--87	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1349.miRNA:8162	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1349
	auuauuauuugaaaagguuaacauggugaaaccuugauuuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.(((.((((((..((((((.((...))..))))))....(((((.....))))).........)))))).)))..................................((((.(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))))

###########################################################################################################################

>scaffold2825.42.2	is_MIRNA
	VAL:	214.78	MeanVal:	4937.05557866667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucaauuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            ++++-+++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++++---++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            ++++-+++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++++--|++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    ucggguaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaagguggua-caauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                     *********************	90:::110	81--101	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1350.miRNA:8163	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                      *********************	75:::95	66--86	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1350.miRNA:8164	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                     *********************	74:::94	65--85	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1350.miRNA:8165	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                        *********************	77:::97	68--88	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1350.miRNA:8166	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                                    *********************	89:::109	80--100	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1350.miRNA:8167	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                       *********************	76:::96	67--87	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1350.miRNA:8168	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1350
	auuauuauuugaaaagguuaacauggugaaaccuugauuuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.(((.((((((..((((((..........))))))....(((((.....))))).........)))))).)))..................................((((.(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((((...(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...))..)))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))))

###########################################################################################################################

>scaffold2825.48.0	is_MIRNA
	VAL:	384.58	MeanVal:	8840.29731733333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucaauuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            ++++-+++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            ++++-+++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    ucggguaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                     *********************	90:::110	81--101	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1351.miRNA:8169	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                      *********************	75:::95	66--86	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1351.miRNA:8170	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                     *********************	74:::94	65--85	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1351.miRNA:8171	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                        *********************	77:::97	68--88	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1351.miRNA:8172	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                                    *********************	89:::109	80--100	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1351.miRNA:8173	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                       *********************	76:::96	67--87	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1351.miRNA:8174	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1351
	auuugaaaagguuaacauggugaaaccuugauuuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.(((((...(((...((((..(((((((.......))))..)))....))))...)))....(((((.((((.....)))).))))).......)))))..((((.(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))))

###########################################################################################################################

>scaffold2825.48.1	is_MIRNA
	VAL:	214.78	MeanVal:	4937.05557866667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucaauuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            ++++-+++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++++---++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            ++++-+++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++++--|++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    ucggguaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaagguggua-caauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                     *********************	90:::110	81--101	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:8175	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                      *********************	75:::95	66--86	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:8176	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                     *********************	74:::94	65--85	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:8177	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                        *********************	77:::97	68--88	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:8178	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                                    *********************	89:::109	80--100	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:8179	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                       *********************	76:::96	67--87	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:8180	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1352
	auuugaaaagguuaacauggugaaaccuugauuuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.(((((...(((...((((..(((((((.......))))..)))....))))...)))....(((((.((((.....)))).))))).......)))))..((((.(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((((...(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...))..)))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))))

###########################################################################################################################

>scaffold2825.54.0	is_MIRNA
	VAL:	806.18	MeanVal:	18531.4438026667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            +++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            +++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    uaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                *********************	85:::105	76--96	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1353.miRNA:8181	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                 *********************	70:::90	61--81	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1353.miRNA:8182	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                *********************	69:::89	60--80	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1353.miRNA:8183	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                   *********************	72:::92	63--83	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1353.miRNA:8184	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                               *********************	84:::104	75--95	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1353.miRNA:8185	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                  *********************	71:::91	62--82	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1353.miRNA:8186	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1353
	aaagguuaacauggugaaaccuugauuuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.((((((..........))))))....(((((.....))))).......(((...............................((((......))))...(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.54.1	is_MIRNA
	VAL:	806.18	MeanVal:	18531.4438026667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            +++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            +++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    uaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                *********************	85:::105	76--96	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1354.miRNA:8187	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                 *********************	70:::90	61--81	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1354.miRNA:8188	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                *********************	69:::89	60--80	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1354.miRNA:8189	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                   *********************	72:::92	63--83	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1354.miRNA:8190	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                               *********************	84:::104	75--95	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1354.miRNA:8191	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                  *********************	71:::91	62--82	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1354.miRNA:8192	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1354
	aaagguuaacauggugaaaccuugauuuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.((((((.((...))..))))))....(((((.....))))).......(((...............................((((......))))...(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.54.2	is_MIRNA
	VAL:	360.71	MeanVal:	8291.515936	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            +++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++++---++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            +++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++++--|++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    uaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaagguggua-caauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                *********************	85:::105	76--96	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1355.miRNA:8193	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                 *********************	70:::90	61--81	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1355.miRNA:8194	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                *********************	69:::89	60--80	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1355.miRNA:8195	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                   *********************	72:::92	63--83	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1355.miRNA:8196	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                               *********************	84:::104	75--95	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1355.miRNA:8197	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                  *********************	71:::91	62--82	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1355.miRNA:8198	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1355
	aaagguuaacauggugaaaccuugauuuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.((((((..........))))))....(((((.....))))).......(((...............................((((......))))...(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((((...(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...))..)))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.62.0	is_MIRNA
	VAL:	806.18	MeanVal:	18531.4438026667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            +++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            +++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    uaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                *********************	85:::105	76--96	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1356.miRNA:8199	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                 *********************	70:::90	61--81	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1356.miRNA:8200	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                *********************	69:::89	60--80	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1356.miRNA:8201	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                   *********************	72:::92	63--83	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1356.miRNA:8202	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                               *********************	84:::104	75--95	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1356.miRNA:8203	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                  *********************	71:::91	62--82	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1356.miRNA:8204	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1356
	acauggugaaaccuugauuuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.((.((.....)).))...(((((.....))))).......(((...............................((((......))))...(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.62.1	is_MIRNA
	VAL:	360.71	MeanVal:	8291.515936	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            +++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++++---++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            +++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++++--|++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    uaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaagguggua-caauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                *********************	85:::105	76--96	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1357.miRNA:8205	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                 *********************	70:::90	61--81	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1357.miRNA:8206	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                *********************	69:::89	60--80	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1357.miRNA:8207	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                   *********************	72:::92	63--83	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1357.miRNA:8208	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                               *********************	84:::104	75--95	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1357.miRNA:8209	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                  *********************	71:::91	62--82	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1357.miRNA:8210	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1357
	acauggugaaaccuugauuuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.((.((.....)).))...(((((.....))))).......(((...............................((((......))))...(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((((...(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...))..)))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.64.0	is_MIRNA
	VAL:	806.18	MeanVal:	18531.4438026667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            +++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            +++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    uaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                *********************	85:::105	76--96	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1358.miRNA:8211	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                 *********************	70:::90	61--81	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1358.miRNA:8212	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                *********************	69:::89	60--80	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1358.miRNA:8213	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                   *********************	72:::92	63--83	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1358.miRNA:8214	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                               *********************	84:::104	75--95	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1358.miRNA:8215	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                  *********************	71:::91	62--82	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1358.miRNA:8216	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1358
	auggugaaaccuugauuuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.(((.(((((((.......))))..))))))........(((...............................((((......))))...(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.64.1	is_MIRNA
	VAL:	360.71	MeanVal:	8291.515936	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            +++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++++---++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            +++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++++--|++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    uaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaagguggua-caauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                *********************	85:::105	76--96	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1359.miRNA:8217	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                 *********************	70:::90	61--81	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1359.miRNA:8218	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                *********************	69:::89	60--80	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1359.miRNA:8219	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                   *********************	72:::92	63--83	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1359.miRNA:8220	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                               *********************	84:::104	75--95	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1359.miRNA:8221	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                  *********************	71:::91	62--82	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1359.miRNA:8222	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1359
	auggugaaaccuugauuuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.(((.(((((((.......))))..))))))........(((...............................((((......))))...(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((((...(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...))..)))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.75.0	is_MIRNA
	VAL:	806.18	MeanVal:	18531.4438026667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            +++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            +++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    uaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                *********************	85:::105	76--96	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1360.miRNA:8223	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                 *********************	70:::90	61--81	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1360.miRNA:8224	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                *********************	69:::89	60--80	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1360.miRNA:8225	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                   *********************	72:::92	63--83	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1360.miRNA:8226	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                               *********************	84:::104	75--95	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1360.miRNA:8227	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                  *********************	71:::91	62--82	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1360.miRNA:8228	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1360
	uugauuuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.((((.(((((.....))))).)).)).(((...............................((((......))))...(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.75.1	is_MIRNA
	VAL:	360.71	MeanVal:	8291.515936	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            +++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++++---++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            +++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++++--|++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    uaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaagguggua-caauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                *********************	85:::105	76--96	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1361.miRNA:8229	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                 *********************	70:::90	61--81	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1361.miRNA:8230	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                *********************	69:::89	60--80	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1361.miRNA:8231	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                   *********************	72:::92	63--83	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1361.miRNA:8232	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                               *********************	84:::104	75--95	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1361.miRNA:8233	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                  *********************	71:::91	62--82	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1361.miRNA:8234	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1361
	uugauuuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.((((.(((((.....))))).)).)).(((...............................((((......))))...(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((((...(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...))..)))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.80.0	is_MIRNA
	VAL:	806.18	MeanVal:	18531.4438026667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            +++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++-+++-++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            +++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++|+++-++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    uaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggu-gguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                *********************	85:::105	76--96	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1362.miRNA:8235	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                 *********************	70:::90	61--81	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1362.miRNA:8236	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                *********************	69:::89	60--80	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1362.miRNA:8237	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                   *********************	72:::92	63--83	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1362.miRNA:8238	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                               *********************	84:::104	75--95	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1362.miRNA:8239	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                  *********************	71:::91	62--82	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1362.miRNA:8240	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1362
	uuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.(((((.....))))).......(((...............................((((......))))...(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((.(((.(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...)).))))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2825.80.1	is_MIRNA
	VAL:	360.71	MeanVal:	8291.515936	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuucaaagggguuaaucua--uggaaaugggccauuuugacauaa----aaauuuc---aaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaac-uuucauucaggu---accucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaa--guuuacucguug
            +++++++---++++++++++-||+++++++-++-++++++++++---||||++++++-|||++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++---|+++++++---++|||+++-++--++++++++++++++++++++++++++-----||+++++--+++++
            +++++++-||++++++++++---+++++++-++-++++++++++-------++++++----++++--++++++++++--++++++-++-++--++-++++-+++++----+++++++--|++---+++|++--++++++++++++++++++++++++++-------+++++-|+++++
    REV:    uaaaagua--uccaauuggggaaacuuuuaacuaguaaaacuguucuuuaauuuaaaaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaagguggua-caauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuuuucguaaaacaaguu-gugau
                                                                                                *********************	85:::105	76--96	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1363.miRNA:8241	acgucggagauaacuaaaaau
                                                                                 *********************	70:::90	61--81	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1363.miRNA:8242	uaauauuucauaugcacgucg
                                                                                *********************	69:::89	60--80	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1363.miRNA:8243	cuaauauuucauaugcacguc
                                                                                   *********************	72:::92	63--83	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1363.miRNA:8244	auauuucauaugcacgucgga
                                                                                               *********************	84:::104	75--95	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1363.miRNA:8245	cacgucggagauaacuaaaaa
                                                                                  *********************	71:::91	62--82	>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1363.miRNA:8246	aauauuucauaugcacgucgg
>>scaffold2825.Lu0910.pre-miRNA:1363
	uuugggucauucccaacaugcaugccaaauauuagaauuuuaaaaaaauauuaauuuccauaucaaaauggucaauuuucaaagggguuaaucuauggaaaugggccauuuugacauaaaaauuucaaauuagcuaauauuucauaugcacgucggagauaacuaaaaaucaacuuucauucagguaccucuaugaauaauggucaaaugaaguuaaaaaucuaaguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaaagggguuaaccuaugaaaaugggcu
	.(((((.....))))).......(((...............................((((......))))...(((((((...((((((((((.(((((((.((.((((((((((...((((((.((((..((((((((((..((((((.((.((..((.((((.(((((...(((((((...(((((.((..((((((((((((((((((((((((((.....(((((..(((((......))))).))))).......))))))))))))))))))))))))))..)))))...))..)))))))....))))).)))).))..)).)).))))))..))))))))))..))))....)))))).......)))))))))).)).)))))))...)))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.1.0	is_MIRNA
	VAL:	3.88	MeanVal:	49.688389	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuacc-gaaag---gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            ++++++++-|++++-|||+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            ++++++++--++++----+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    acuuaaugaauuuuaccacuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                                                *********************	69:::89	64--84	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1364.miRNA:8247	auuugaaaauuuugaaauguu
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1364.miRNA:8248	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                                  *********************	71:::91	66--86	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1364.miRNA:8249	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                                                 *********************	70:::90	65--85	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1364.miRNA:8250	uuugaaaauuuugaaauguuc
                              *********************	19:::39	15--35	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1364.miRNA:8251	gaaacuugacuuuuuggccuu
                                                                               *********************	68:::88	63--83	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1364.miRNA:8252	gauuugaaaauuuugaaaugu
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1364
	cuaaaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc
	....(((..((((((...........)))))).....(((((((.........((((((((.((((.(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...)))))))....))))..)))))))).......(((....(((.(((((.....)))))...))).....(((((..(((((((.....(((((.....)))))............((((((((....))).))))))))))))....)))))...........)))..)))))))....((.((..((((.(((((((.((....)).)))))))..))))..)).))..)))......

###########################################################################################################################

>scaffold2832.1.1	is_MIRNA
	VAL:	3.88	MeanVal:	49.688389	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuacc-gaaag---gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            ++++++++-|++++-|||+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            ++++++++--++++----+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    acuuaaugaauuuuaccacuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                                                *********************	69:::89	64--84	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1365.miRNA:8253	auuugaaaauuuugaaauguu
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1365.miRNA:8254	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                                  *********************	71:::91	66--86	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1365.miRNA:8255	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                                                 *********************	70:::90	65--85	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1365.miRNA:8256	uuugaaaauuuugaaauguuc
                              *********************	19:::39	15--35	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1365.miRNA:8257	gaaacuugacuuuuuggccuu
                                                                               *********************	68:::88	63--83	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1365.miRNA:8258	gauuugaaaauuuugaaaugu
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1365
	cuaaaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc
	....(((..((((((...........)))))).....(((((((.........((((((((.((((.(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...)))))))....))))..)))))))).......(((....(((.(((((.....)))))...))).....(((((..(((((((..((.(((((.....))))).)).........((((((((....))).))))))))))))....)))))...........)))..)))))))....((.((..((((.(((((((.((....)).)))))))..))))..)).))..)))......

###########################################################################################################################

>scaffold2832.1.2	is_MIRNA
	VAL:	3.88	MeanVal:	49.688389	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuacc-gaaag---gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            ++++++++-|++++-|||+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            ++++++++--++++----+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    acuuaaugaauuuuaccacuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                                                *********************	69:::89	64--84	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1366.miRNA:8259	auuugaaaauuuugaaauguu
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1366.miRNA:8260	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                                  *********************	71:::91	66--86	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1366.miRNA:8261	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                                                 *********************	70:::90	65--85	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1366.miRNA:8262	uuugaaaauuuugaaauguuc
                              *********************	19:::39	15--35	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1366.miRNA:8263	gaaacuugacuuuuuggccuu
                                                                               *********************	68:::88	63--83	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1366.miRNA:8264	gauuugaaaauuuugaaaugu
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1366
	cuaaaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc
	....(((..((((((...........)))))).....(((((((.........((((((((.((((.(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...)))))))....))))..)))))))).......(((...((((((((((.....))))............(((((..(((((((.....(((((.....)))))............((((((((....))).))))))))))))....))))).))))))....)))..)))))))....((.((..((((.(((((((.((....)).)))))))..))))..)).))..)))......

###########################################################################################################################

>scaffold2832.11.0	is_MIRNA
	VAL:	3.88	MeanVal:	49.688389	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuacc-gaaag---gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            ++++++++-|++++-|||+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            ++++++++--++++----+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    acuuaaugaauuuuaccacuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                                                *********************	69:::89	64--84	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1367.miRNA:8265	auuugaaaauuuugaaauguu
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1367.miRNA:8266	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                                  *********************	71:::91	66--86	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1367.miRNA:8267	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                                                 *********************	70:::90	65--85	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1367.miRNA:8268	uuugaaaauuuugaaauguuc
                              *********************	19:::39	15--35	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1367.miRNA:8269	gaaacuugacuuuuuggccuu
                                                                               *********************	68:::88	63--83	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1367.miRNA:8270	gauuugaaaauuuugaaaugu
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1367
	aucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc
	...((.......(((...((((((((..((((((.........((((((((.((((.(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...)))))))....))))..))))))))............(((((...........................(((((..(((((((.....(((((.....)))))............((((((((....))).))))))))))))....)))))((((((((((.......((((((........))))))...)))))))))))))))))))))..))))))))....)))......)).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.11.1	is_MIRNA
	VAL:	3.88	MeanVal:	49.688389	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuacc-gaaag---gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            ++++++++-|++++-|||+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            ++++++++--++++----+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    acuuaaugaauuuuaccacuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                                                *********************	69:::89	64--84	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1368.miRNA:8271	auuugaaaauuuugaaauguu
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1368.miRNA:8272	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                                  *********************	71:::91	66--86	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1368.miRNA:8273	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                                                 *********************	70:::90	65--85	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1368.miRNA:8274	uuugaaaauuuugaaauguuc
                              *********************	19:::39	15--35	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1368.miRNA:8275	gaaacuugacuuuuuggccuu
                                                                               *********************	68:::88	63--83	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1368.miRNA:8276	gauuugaaaauuuugaaaugu
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1368
	aucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc
	...((.......(((...((((((((..((((((.........((((((((.((((.(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...)))))))....))))..))))))))............(((((...........................(((((..(((((((..((.(((((.....))))).)).........((((((((....))).))))))))))))....)))))((((((((((.......((((((........))))))...)))))))))))))))))))))..))))))))....)))......)).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.13.0	is_MIRNA
	VAL:	3.88	MeanVal:	49.688389	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuacc-gaaag---gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            ++++++++-|++++-|||+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            ++++++++--++++----+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    acuuaaugaauuuuaccacuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                                                *********************	69:::89	64--84	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1369.miRNA:8277	auuugaaaauuuugaaauguu
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1369.miRNA:8278	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                                  *********************	71:::91	66--86	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1369.miRNA:8279	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                                                 *********************	70:::90	65--85	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1369.miRNA:8280	uuugaaaauuuugaaauguuc
                              *********************	19:::39	15--35	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1369.miRNA:8281	gaaacuugacuuuuuggccuu
                                                                               *********************	68:::88	63--83	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1369.miRNA:8282	gauuugaaaauuuugaaaugu
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1369
	cgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc
	.((.......(((...((((((((..((((((.........((((((((.((((.(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...)))))))....))))..))))))))............(((((...........................(((((..(((((((.....(((((.....)))))............((((((((....))).))))))))))))....)))))((((((((((.......((((((........))))))...)))))))))))))))))))))..))))))))....)))......)).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.13.1	is_MIRNA
	VAL:	3.88	MeanVal:	49.688389	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuacc-gaaag---gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            ++++++++-|++++-|||+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            ++++++++--++++----+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    acuuaaugaauuuuaccacuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                                                *********************	69:::89	64--84	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1370.miRNA:8283	auuugaaaauuuugaaauguu
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1370.miRNA:8284	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                                  *********************	71:::91	66--86	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1370.miRNA:8285	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                                                 *********************	70:::90	65--85	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1370.miRNA:8286	uuugaaaauuuugaaauguuc
                              *********************	19:::39	15--35	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1370.miRNA:8287	gaaacuugacuuuuuggccuu
                                                                               *********************	68:::88	63--83	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1370.miRNA:8288	gauuugaaaauuuugaaaugu
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1370
	cgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc
	.((.......(((...((((((((..((((((.........((((((((.((((.(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...)))))))....))))..))))))))............(((((...........................(((((..(((((((..((.(((((.....))))).)).........((((((((....))).))))))))))))....)))))((((((((((.......((((((........))))))...)))))))))))))))))))))..))))))))....)))......)).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.139.0	is_MIRNA
	VAL:	60.96	MeanVal:	869.364102833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aacuauuag---gugaaa--uugaaaauuuuuaaauuagguc-auauuuggcguguauguagggauuggcuaaaa
            +++++++--|||+++++-||++-++++++++++++++-+++-|+++++++++++++++----+++-+++++++++
            +++++++-----+++++---++-++++++++++++++|+++--+++++++++++++++----+++-+++++++++
    REV:    uugguaaaacuguacuuguaaaguuuuaaaaguuuag-ccgauuauaaacuguacguaaaaacuuuaccgauuuu
                                   *********************	24:::44	19--38	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1371.miRNA:8289	aaaauuuuuaaauuagguc-a
                           *********************	16:::36	13--31	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1371.miRNA:8290	aaa--uugaaaauuuuuaaau
                                     *********************	26:::46	21--40	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1371.miRNA:8291	aauuuuuaaauuagguc-aua
                                    *********************	25:::45	20--39	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1371.miRNA:8292	aaauuuuuaaauuagguc-au
                                      *********************	27:::47	22--41	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1371.miRNA:8293	auuuuuaaauuagguc-auau
                          *********************	15:::35	12--30	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1371.miRNA:8294	gaaa--uugaaaauuuuuaaa
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1371
	augucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaa
	.(((.((((((((.((((((((.(((.......))).)))))))).)).(((((((..(((((.((.((((((((((((((.(((.(((((((((((((((....(((.(((((((((.....((.....))...(((((((..((((((..((((....((((.(((((.....)))))...))))....))))...((((.......))))...........)))))).......((((((((....))).))))))))))))..))))))))).)))....)))))))))))))))..))))))))))))))))).))...))))).....))))))))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.150.0	is_MIRNA
	VAL:	60.96	MeanVal:	869.364102833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aacuauuag---gugaaa--uugaaaauuuuuaaauuagguc-auauuuggcguguauguagggauuggcuaaaa
            +++++++--|||+++++-||++-++++++++++++++-+++-|+++++++++++++++----+++-+++++++++
            +++++++-----+++++---++-++++++++++++++|+++--+++++++++++++++----+++-+++++++++
    REV:    uugguaaaacuguacuuguaaaguuuuaaaaguuuag-ccgauuauaaacuguacguaaaaacuuuaccgauuuu
                                   *********************	24:::44	19--38	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1372.miRNA:8295	aaaauuuuuaaauuagguc-a
                           *********************	16:::36	13--31	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1372.miRNA:8296	aaa--uugaaaauuuuuaaau
                                     *********************	26:::46	21--40	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1372.miRNA:8297	aauuuuuaaauuagguc-aua
                                    *********************	25:::45	20--39	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1372.miRNA:8298	aaauuuuuaaauuagguc-au
                                      *********************	27:::47	22--41	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1372.miRNA:8299	auuuuuaaauuagguc-auau
                          *********************	15:::35	12--30	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1372.miRNA:8300	gaaa--uugaaaauuuuuaaa
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1372
	guuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaa
	((.((((((((.(((.......))).)))))))).)).(((((((..(((((.((.((((((((((((((.(((.(((((((((((((((....(((.(((((((((.....((.....))...(((((((..((((((..((((....((((.(((((.....)))))...))))....))))...((((.......))))...........)))))).......((((((((....))).))))))))))))..))))))))).)))....)))))))))))))))..))))))))))))))))).))...))))).....))))))).................

###########################################################################################################################

>scaffold2832.152.0	is_MIRNA
	VAL:	109.54	MeanVal:	1562.21013116667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaacuauuag---gugaaa--uugaaaauuuuuaaauuagguc-auauuuggcguguauguagggauuggcuaaaa
            ++++++++--|||+++++-||++-++++++++++++++-+++-|+++++++++++++++----+++-+++++++++
            ++++++++-----+++++---++-++++++++++++++|+++--+++++++++++++++----+++-+++++++++
    REV:    uuugguaaaacuguacuuguaaaguuuuaaaaguuuag-ccgauuauaaacuguacguaaaaacuuuaccgauuuu
                                    *********************	25:::45	20--39	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1373.miRNA:8301	aaaauuuuuaaauuagguc-a
                            *********************	17:::37	14--32	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1373.miRNA:8302	aaa--uugaaaauuuuuaaau
                                      *********************	27:::47	22--41	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1373.miRNA:8303	aauuuuuaaauuagguc-aua
                                     *********************	26:::46	21--40	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1373.miRNA:8304	aaauuuuuaaauuagguc-au
                                       *********************	28:::48	23--42	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1373.miRNA:8305	auuuuuaaauuagguc-auau
                           *********************	16:::36	13--31	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1373.miRNA:8306	gaaa--uugaaaauuuuuaaa
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1373
	uuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaa
	.((((((((.(((.......))).))))))))...((((((((..(((((.((.((((((((((((((.(((.(((((((((((((((....(((.(((((((((.....((.....))...(((((((..((((((..((((....((((.(((((.....)))))...))))....))))...((((.......))))...........)))))).......((((((((....))).))))))))))))..))))))))).)))....)))))))))))))))..))))))))))))))))).))...))))).....))))))))................

###########################################################################################################################

>scaffold2832.16.0	is_MIRNA
	VAL:	3.88	MeanVal:	49.688389	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuacc-gaaag---gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            ++++++++-|++++-|||+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            ++++++++--++++----+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    acuuaaugaauuuuaccacuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                                                *********************	69:::89	64--84	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1374.miRNA:8307	auuugaaaauuuugaaauguu
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1374.miRNA:8308	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                                  *********************	71:::91	66--86	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1374.miRNA:8309	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                                                 *********************	70:::90	65--85	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1374.miRNA:8310	uuugaaaauuuugaaauguuc
                              *********************	19:::39	15--35	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1374.miRNA:8311	gaaacuugacuuuuuggccuu
                                                                               *********************	68:::88	63--83	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1374.miRNA:8312	gauuugaaaauuuugaaaugu
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1374
	guaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaa
	.(((...(((...((((((((..((((((.........((((((((.((((.(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...)))))))....))))..))))))))............(((((...........................(((((..(((((((.....(((((.....)))))............((((((((....))).))))))))))))....)))))((((((((((.......((((((........))))))...)))))))))))))))))))))..))))))))....))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.16.1	is_MIRNA
	VAL:	3.88	MeanVal:	49.688389	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuacc-gaaag---gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            ++++++++-|++++-|||+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            ++++++++--++++----+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    acuuaaugaauuuuaccacuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                                                *********************	69:::89	64--84	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1375.miRNA:8313	auuugaaaauuuugaaauguu
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1375.miRNA:8314	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                                  *********************	71:::91	66--86	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1375.miRNA:8315	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                                                 *********************	70:::90	65--85	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1375.miRNA:8316	uuugaaaauuuugaaauguuc
                              *********************	19:::39	15--35	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1375.miRNA:8317	gaaacuugacuuuuuggccuu
                                                                               *********************	68:::88	63--83	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1375.miRNA:8318	gauuugaaaauuuugaaaugu
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1375
	guaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaa
	.(((...(((...((((((((..((((((.........((((((((.((((.(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...)))))))....))))..))))))))............(((((...........................(((((..(((((((..((.(((((.....))))).)).........((((((((....))).))))))))))))....)))))((((((((((.......((((((........))))))...)))))))))))))))))))))..))))))))....))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.162.0	is_MIRNA
	VAL:	6.57	MeanVal:	93.6435295	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuag---gugaaa--uugaaaauuuuuaaauuagguc-auauuuggcguguauguagggauuggcuaaaa
            ++++-+++-----++++++++----+++++++--|||+++++-||++-++++++++++++++-+++-|+++++++++++++++----+++-+++++++++
            ++++-+++---||++++++++||||+++++++-----+++++---++-++++++++++++++|+++--+++++++++++++++----+++-+++++++++
    REV:    cuaaauugaac--gcuuuuau----uugguaaaacuguacuuguaaaguuuuaaaaguuuag-ccgauuauaaacuguacguaaaaacuuuaccgauuuu
                                                            *********************	49:::69	44--63	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1376.miRNA:8319	aaaauuuuuaaauuagguc-a
                                                    *********************	41:::61	38--56	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1376.miRNA:8320	aaa--uugaaaauuuuuaaau
                                                              *********************	51:::71	46--65	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1376.miRNA:8321	aauuuuuaaauuagguc-aua
                                                             *********************	50:::70	45--64	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1376.miRNA:8322	aaauuuuuaaauuagguc-au
                                                               *********************	52:::72	47--66	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1376.miRNA:8323	auuuuuaaauuagguc-auau
                                                   *********************	40:::60	37--55	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1376.miRNA:8324	gaaa--uugaaaauuuuuaaa
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1376
	agguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc
	.((((.(((.....((((((((....(((((((..(((((.((.((((((((((((((.(((.(((((((((((((((....(((.(((((((((.....((.....))...(((((((..((((((..((((....((((.(((((.....)))))...))))....))))...((((.......))))...........)))))).......((((((((....))).))))))))))))..))))))))).)))....)))))))))))))))..))))))))))))))))).))...))))).....)))))))))))))))...))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.172.0	is_MIRNA
	VAL:	4.83	MeanVal:	68.8567528333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuu-uggaaaugcacaaacuauuag---gugaaa--uugaaaauuuuuaaauuagguc-auauuuggcguguauguagggauuggcuaaaa
            +++|++++++++----+++++++--|||+++++-||++-++++++++++++++-+++-|+++++++++++++++----+++-+++++++++
            +++-++++++++||||+++++++-----+++++---++-++++++++++++++|+++--+++++++++++++++----+++-+++++++++
    REV:    gaacgcuuuuau----uugguaaaacuguacuuguaaaguuuuaaaaguuuag-ccgauuauaaacuguacguaaaaacuuuaccgauuuu
                                                   *********************	40:::60	34--53	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1377.miRNA:8325	aaaauuuuuaaauuagguc-a
                                           *********************	32:::52	28--46	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1377.miRNA:8326	aaa--uugaaaauuuuuaaau
                                                     *********************	42:::62	36--55	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1377.miRNA:8327	aauuuuuaaauuagguc-aua
                                                    *********************	41:::61	35--54	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1377.miRNA:8328	aaauuuuuaaauuagguc-au
                                                      *********************	43:::63	37--56	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1377.miRNA:8329	auuuuuaaauuagguc-auau
                                          *********************	31:::51	27--45	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1377.miRNA:8330	gaaa--uugaaaauuuuuaaa
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1377
	ccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaagu
	.(((((((((((....(((((((..(((((.((.((((((((((((((.(((.(((((((((((((((....(((.(((((((((.....((.....))...(((((((..((((((..((((....((((.(((((.....)))))...))))....))))...((((.......))))...........)))))).......((((((((....))).))))))))))))..))))))))).)))....)))))))))))))))..))))))))))))))))).))...))))).....))))))))))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.177.0	is_MIRNA
	VAL:	6.65	MeanVal:	94.8999823333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaugcacaaacuauuag---gugaaa--uugaaaauuuuuaaauuagguc-auauuuggcguguauguagggauuggcuaaaa
            +++++++----+++++++--|||+++++-||++-++++++++++++++-+++-|+++++++++++++++----+++-+++++++++
            +++++++||||+++++++-----+++++---++-++++++++++++++|+++--+++++++++++++++----+++-+++++++++
    REV:    cuuuuau----uugguaaaacuguacuuguaaaguuuuaaaaguuuag-ccgauuauaaacuguacguaaaaacuuuaccgauuuu
                                              *********************	35:::55	30--49	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1378.miRNA:8331	aaaauuuuuaaauuagguc-a
                                      *********************	27:::47	24--42	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1378.miRNA:8332	aaa--uugaaaauuuuuaaau
                                                *********************	37:::57	32--51	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1378.miRNA:8333	aauuuuuaaauuagguc-aua
                                               *********************	36:::56	31--50	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1378.miRNA:8334	aaauuuuuaaauuagguc-au
                                                 *********************	38:::58	33--52	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1378.miRNA:8335	auuuuuaaauuagguc-auau
                                     *********************	26:::46	23--41	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1378.miRNA:8336	gaaa--uugaaaauuuuuaaa
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1378
	ggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc
	(((((((....(((((((..(((((.((.((((((((((((((.(((.(((((((((((((((....(((.(((((((((.....((.....))...(((((((..((((((..((((....((((.(((((.....)))))...))))....))))...((((.......))))...........)))))).......((((((((....))).))))))))))))..))))))))).)))....)))))))))))))))..))))))))))))))))).))...))))).....))))))))))))))..............

###########################################################################################################################

>scaffold2832.181.0	is_MIRNA
	VAL:	10.76	MeanVal:	153.464090333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcac----aaacuauuag---gugaaa--uugaaaauuuuuaaauuagguc-auauuuggcguguauguagggauuggcuaaaa
            +++--||||++++++++--|||+++++-||++-++++++++++++++-+++-|+++++++++++++++----+++-+++++++++
            +++------++++++++-----+++++---++-++++++++++++++|+++--+++++++++++++++----+++-+++++++++
    REV:    acgcuuuuauuugguaaaacuguacuuguaaaguuuuaaaaguuuag-ccgauuauaaacuguacguaaaaacuuuaccgauuuu
                                             *********************	34:::54	25--44	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1379.miRNA:8337	aaaauuuuuaaauuagguc-a
                                     *********************	26:::46	19--37	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1379.miRNA:8338	aaa--uugaaaauuuuuaaau
                                               *********************	36:::56	27--46	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1379.miRNA:8339	aauuuuuaaauuagguc-aua
                                              *********************	35:::55	26--45	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1379.miRNA:8340	aaauuuuuaaauuagguc-au
                                                *********************	37:::57	28--47	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1379.miRNA:8341	auuuuuaaauuagguc-auau
                                    *********************	25:::45	18--36	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1379.miRNA:8342	gaaa--uugaaaauuuuuaaa
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1379
	augcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaa
	.(((..((((((((..(((((.((.((((((((((((((.(((.(((((((((((((((....(((.(((((((((.....((.....))...(((((((..((((((..((((....((((.(((((.....)))))...))))....))))...((((.......))))...........)))))).......((((((((....))).))))))))))))..))))))))).)))....)))))))))))))))..))))))))))))))))).))...))))).....))))))))......))).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.186.0	is_MIRNA
	VAL:	109.54	MeanVal:	1562.21013116667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaacuauuag---gugaaa--uugaaaauuuuuaaauuagguc-auauuuggcguguauguagggauuggcuaaaa
            ++++++++--|||+++++-||++-++++++++++++++-+++-|+++++++++++++++----+++-+++++++++
            ++++++++-----+++++---++-++++++++++++++|+++--+++++++++++++++----+++-+++++++++
    REV:    uuugguaaaacuguacuuguaaaguuuuaaaaguuuag-ccgauuauaaacuguacguaaaaacuuuaccgauuuu
                                    *********************	25:::45	20--39	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1380.miRNA:8343	aaaauuuuuaaauuagguc-a
                            *********************	17:::37	14--32	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1380.miRNA:8344	aaa--uugaaaauuuuuaaau
                                      *********************	27:::47	22--41	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1380.miRNA:8345	aauuuuuaaauuagguc-aua
                                     *********************	26:::46	21--40	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1380.miRNA:8346	aaauuuuuaaauuagguc-au
                                       *********************	28:::48	23--42	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1380.miRNA:8347	auuuuuaaauuagguc-auau
                           *********************	16:::36	13--31	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1380.miRNA:8348	gaaa--uugaaaauuuuuaaa
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1380
	caaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaa
	.((((((((..(((((.((.((((((((((((((.(((.(((((((((((((((....(((.(((((((((.....((.....))...(((((((..((((((..((((....((((.(((((.....)))))...))))....))))...((((.......))))...........)))))).......((((((((....))).))))))))))))..))))))))).)))....)))))))))))))))..))))))))))))))))).))...))))).....))))))))................

###########################################################################################################################

>scaffold2832.196.0	is_MIRNA
	VAL:	5.93	MeanVal:	83.2884	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugaaaauuuuuaaauuagguc-auauuuggcguguauguagggauuggcuaaaa
            ++-++++++++++++++-+++-|+++++++++++++++----+++-+++++++++
            ++-++++++++++++++|+++--+++++++++++++++----+++-+++++++++
    REV:    aaguuuuaaaaguuuag-ccgauuauaaacuguacguaaaaacuuuaccgauuuu
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1381.miRNA:8349	aaaauuuuuaaauuagguc-a
                 *********************	6:::26	6--25	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1381.miRNA:8350	aauuuuuaaauuagguc-aua
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1381.miRNA:8351	aaauuuuuaaauuagguc-au
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1381.miRNA:8352	auuuuuaaauuagguc-auau
                   *********************	8:::28	8--27	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1381.miRNA:8353	uuuuuaaauuagguc-auauu
                    *********************	9:::29	9--28	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1381.miRNA:8354	uuuuaaauuagguc-auauuu
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1381
	ggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc
	.((((((((.((((((((((((((.(((.(((((((((((((((....(((.(((((((((.....((.....))...(((((((..((((((..((((....((((.(((((.....)))))...))))....))))...((((.......))))...........)))))).......((((((((....))).))))))))))))..))))))))).)))....)))))))))))))))..))))))))))))))))).))....((((......)))).....))))))...........

###########################################################################################################################

>scaffold2832.202.0	is_MIRNA
	VAL:	5.93	MeanVal:	83.2884	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugaaaauuuuuaaauuagguc-auauuuggcguguauguagggauuggcuaaaa
            ++-++++++++++++++-+++-|+++++++++++++++----+++-+++++++++
            ++-++++++++++++++|+++--+++++++++++++++----+++-+++++++++
    REV:    aaguuuuaaaaguuuag-ccgauuauaaacuguacguaaaaacuuuaccgauuuu
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1382.miRNA:8355	aaaauuuuuaaauuagguc-a
                 *********************	6:::26	6--25	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1382.miRNA:8356	aauuuuuaaauuagguc-aua
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1382.miRNA:8357	aaauuuuuaaauuagguc-au
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1382.miRNA:8358	auuuuuaaauuagguc-auau
                   *********************	8:::28	8--27	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1382.miRNA:8359	uuuuuaaauuagguc-auauu
                    *********************	9:::29	9--28	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1382.miRNA:8360	uuuuaaauuagguc-auauuu
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1382
	auugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc
	.((.((((((((((((((.(((.(((((((((((((((....(((.(((((((((.....((.....))...(((((((..((((((..((((....((((.(((((.....)))))...))))....))))...((((.......))))...........)))))).......((((((((....))).))))))))))))..))))))))).)))....)))))))))))))))..))))))))))))))))).)).......(((.((((((...)))))).)))..........

###########################################################################################################################

>scaffold2832.22.0	is_MIRNA
	VAL:	3.88	MeanVal:	49.688389	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuacc-gaaag---gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            ++++++++-|++++-|||+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            ++++++++--++++----+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    acuuaaugaauuuuaccacuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                                                *********************	69:::89	64--84	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1383.miRNA:8361	auuugaaaauuuugaaauguu
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1383.miRNA:8362	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                                  *********************	71:::91	66--86	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1383.miRNA:8363	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                                                 *********************	70:::90	65--85	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1383.miRNA:8364	uuugaaaauuuugaaauguuc
                              *********************	19:::39	15--35	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1383.miRNA:8365	gaaacuugacuuuuuggccuu
                                                                               *********************	68:::88	63--83	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1383.miRNA:8366	gauuugaaaauuuugaaaugu
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1383
	auugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaag
	.(((...((((((((..((((((.........((((((((.((((.(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...)))))))....))))..))))))))............(((((...........................(((((..(((((((.....(((((.....)))))............((((((((....))).))))))))))))....)))))((((((((((.......((((((........))))))...)))))))))))))))))))))..))))))))....))).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.22.1	is_MIRNA
	VAL:	3.88	MeanVal:	49.688389	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuacc-gaaag---gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            ++++++++-|++++-|||+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            ++++++++--++++----+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    acuuaaugaauuuuaccacuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                                                *********************	69:::89	64--84	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1384.miRNA:8367	auuugaaaauuuugaaauguu
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1384.miRNA:8368	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                                  *********************	71:::91	66--86	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1384.miRNA:8369	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                                                 *********************	70:::90	65--85	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1384.miRNA:8370	uuugaaaauuuugaaauguuc
                              *********************	19:::39	15--35	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1384.miRNA:8371	gaaacuugacuuuuuggccuu
                                                                               *********************	68:::88	63--83	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1384.miRNA:8372	gauuugaaaauuuugaaaugu
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1384
	auugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaag
	.(((...((((((((..((((((.........((((((((.((((.(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...)))))))....))))..))))))))............(((((...........................(((((..(((((((..((.(((((.....))))).)).........((((((((....))).))))))))))))....)))))((((((((((.......((((((........))))))...)))))))))))))))))))))..))))))))....))).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.25.0	is_MIRNA
	VAL:	3.88	MeanVal:	49.688389	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuacc-gaaag---gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            ++++++++-|++++-|||+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            ++++++++--++++----+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    acuuaaugaauuuuaccacuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                                                *********************	69:::89	64--84	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1385.miRNA:8373	auuugaaaauuuugaaauguu
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1385.miRNA:8374	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                                  *********************	71:::91	66--86	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1385.miRNA:8375	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                                                 *********************	70:::90	65--85	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1385.miRNA:8376	uuugaaaauuuugaaauguuc
                              *********************	19:::39	15--35	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1385.miRNA:8377	gaaacuugacuuuuuggccuu
                                                                               *********************	68:::88	63--83	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1385.miRNA:8378	gauuugaaaauuuugaaaugu
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1385
	gauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucg
	((..((((((((..((((((.........((((((((.((((.(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...)))))))....))))..))))))))............(((((...........................(((((..(((((((.....(((((.....)))))............((((((((....))).))))))))))))....)))))((((((((((.......((((((........))))))...)))))))))))))))))))))..)))))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.25.1	is_MIRNA
	VAL:	3.88	MeanVal:	49.688389	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuacc-gaaag---gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            ++++++++-|++++-|||+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            ++++++++--++++----+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    acuuaaugaauuuuaccacuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                                                *********************	69:::89	64--84	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1386.miRNA:8379	auuugaaaauuuugaaauguu
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1386.miRNA:8380	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                                  *********************	71:::91	66--86	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1386.miRNA:8381	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                                                 *********************	70:::90	65--85	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1386.miRNA:8382	uuugaaaauuuugaaauguuc
                              *********************	19:::39	15--35	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1386.miRNA:8383	gaaacuugacuuuuuggccuu
                                                                               *********************	68:::88	63--83	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1386.miRNA:8384	gauuugaaaauuuugaaaugu
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1386
	gauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucg
	((..((((((((..((((((.........((((((((.((((.(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...)))))))....))))..))))))))............(((((...........................(((((..(((((((..((.(((((.....))))).)).........((((((((....))).))))))))))))....)))))((((((((((.......((((((........))))))...)))))))))))))))))))))..)))))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.38.0	is_MIRNA
	VAL:	3.88	MeanVal:	49.688389	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuacc-gaaag---gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            ++++++++-|++++-|||+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            ++++++++--++++----+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    acuuaaugaauuuuaccacuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                                                *********************	69:::89	64--84	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1387.miRNA:8385	auuugaaaauuuugaaauguu
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1387.miRNA:8386	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                                  *********************	71:::91	66--86	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1387.miRNA:8387	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                                                 *********************	70:::90	65--85	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1387.miRNA:8388	uuugaaaauuuugaaauguuc
                              *********************	19:::39	15--35	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1387.miRNA:8389	gaaacuugacuuuuuggccuu
                                                                               *********************	68:::88	63--83	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1387.miRNA:8390	gauuugaaaauuuugaaaugu
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1387
	auuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc
	(((((((.........((((((((.((((.(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...)))))))....))))..)))))))).......(((....(((.(((((.....)))))...))).....(((((..(((((((.....(((((.....)))))............((((((((....))).))))))))))))....)))))...........)))..))))))).((((((((..((((.(((((((.((....)).)))))))..))))...)))...)))))....

###########################################################################################################################

>scaffold2832.38.1	is_MIRNA
	VAL:	3.88	MeanVal:	49.688389	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuacc-gaaag---gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            ++++++++-|++++-|||+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            ++++++++--++++----+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    acuuaaugaauuuuaccacuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                                                *********************	69:::89	64--84	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1388.miRNA:8391	auuugaaaauuuugaaauguu
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1388.miRNA:8392	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                                  *********************	71:::91	66--86	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1388.miRNA:8393	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                                                 *********************	70:::90	65--85	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1388.miRNA:8394	uuugaaaauuuugaaauguuc
                              *********************	19:::39	15--35	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1388.miRNA:8395	gaaacuugacuuuuuggccuu
                                                                               *********************	68:::88	63--83	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1388.miRNA:8396	gauuugaaaauuuugaaaugu
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1388
	auuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc
	(((((((.........((((((((.((((.(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...)))))))....))))..)))))))).......(((....(((.(((((.....)))))...))).....(((((..(((((((..((.(((((.....))))).)).........((((((((....))).))))))))))))....)))))...........)))..))))))).((((((((..((((.(((((((.((....)).)))))))..))))...)))...)))))....

###########################################################################################################################

>scaffold2832.38.2	is_MIRNA
	VAL:	3.88	MeanVal:	49.688389	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuacc-gaaag---gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            ++++++++-|++++-|||+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            ++++++++--++++----+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    acuuaaugaauuuuaccacuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                                                *********************	69:::89	64--84	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1389.miRNA:8397	auuugaaaauuuugaaauguu
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1389.miRNA:8398	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                                  *********************	71:::91	66--86	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1389.miRNA:8399	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                                                 *********************	70:::90	65--85	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1389.miRNA:8400	uuugaaaauuuugaaauguuc
                              *********************	19:::39	15--35	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1389.miRNA:8401	gaaacuugacuuuuuggccuu
                                                                               *********************	68:::88	63--83	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1389.miRNA:8402	gauuugaaaauuuugaaaugu
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1389
	auuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc
	(((((((.........((((((((.((((.(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...)))))))....))))..)))))))).......(((...((((((((((.....))))............(((((..(((((((.....(((((.....)))))............((((((((....))).))))))))))))....))))).))))))....)))..))))))).((((((((..((((.(((((((.((....)).)))))))..))))...)))...)))))....

###########################################################################################################################

>scaffold2832.4.0	is_MIRNA
	VAL:	3.88	MeanVal:	49.688389	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuacc-gaaag---gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            ++++++++-|++++-|||+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            ++++++++--++++----+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    acuuaaugaauuuuaccacuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                                                *********************	69:::89	64--84	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1390.miRNA:8403	auuugaaaauuuugaaauguu
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1390.miRNA:8404	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                                  *********************	71:::91	66--86	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1390.miRNA:8405	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                                                 *********************	70:::90	65--85	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1390.miRNA:8406	uuugaaaauuuugaaauguuc
                              *********************	19:::39	15--35	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1390.miRNA:8407	gaaacuugacuuuuuggccuu
                                                                               *********************	68:::88	63--83	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1390.miRNA:8408	gauuugaaaauuuugaaaugu
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1390
	aaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguua
	.(((..((((((...........)))))).....(((((((.........((((((((.((((.(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...)))))))....))))..)))))))).......(((....(((.(((((.....)))))...))).....(((((..(((((((.....(((((.....)))))............((((((((....))).))))))))))))....)))))...........)))..)))))))....((.((..((((.(((((((.((....)).)))))))..))))..)).))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.4.1	is_MIRNA
	VAL:	3.88	MeanVal:	49.688389	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuacc-gaaag---gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            ++++++++-|++++-|||+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            ++++++++--++++----+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    acuuaaugaauuuuaccacuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                                                *********************	69:::89	64--84	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1391.miRNA:8409	auuugaaaauuuugaaauguu
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1391.miRNA:8410	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                                  *********************	71:::91	66--86	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1391.miRNA:8411	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                                                 *********************	70:::90	65--85	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1391.miRNA:8412	uuugaaaauuuugaaauguuc
                              *********************	19:::39	15--35	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1391.miRNA:8413	gaaacuugacuuuuuggccuu
                                                                               *********************	68:::88	63--83	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1391.miRNA:8414	gauuugaaaauuuugaaaugu
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1391
	aaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguua
	.(((..((((((...........)))))).....(((((((.........((((((((.((((.(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...)))))))....))))..)))))))).......(((...((((((((((.....))))............(((((..(((((((.....(((((.....)))))............((((((((....))).))))))))))))....))))).))))))....)))..)))))))....((.((..((((.(((((((.((....)).)))))))..))))..)).))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.4.2	is_MIRNA
	VAL:	3.88	MeanVal:	49.688389	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuacc-gaaag---gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            ++++++++-|++++-|||+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            ++++++++--++++----+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    acuuaaugaauuuuaccacuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                                                *********************	69:::89	64--84	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1392.miRNA:8415	auuugaaaauuuugaaauguu
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1392.miRNA:8416	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                                  *********************	71:::91	66--86	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1392.miRNA:8417	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                                                 *********************	70:::90	65--85	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1392.miRNA:8418	uuugaaaauuuugaaauguuc
                              *********************	19:::39	15--35	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1392.miRNA:8419	gaaacuugacuuuuuggccuu
                                                                               *********************	68:::88	63--83	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1392.miRNA:8420	gauuugaaaauuuugaaaugu
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1392
	aaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguua
	.(((..((((((...........)))))).....(((((((.........((((((((.((((.(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...)))))))....))))..)))))))).......(((....(((.(((((.....)))))...))).....(((((..(((((((..((.(((((.....))))).)).........((((((((....))).))))))))))))....)))))...........)))..)))))))....((.((..((((.(((((((.((....)).)))))))..))))..)).))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.55.0	is_MIRNA
	VAL:	4.24	MeanVal:	52.679583	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            +++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            +++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1393.miRNA:8421	auuugaaaauuuugaaauguu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1393.miRNA:8422	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1393.miRNA:8423	uuugaaaauuuugaaauguuc
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1393.miRNA:8424	gauuugaaaauuuugaaaugu
                                                *********************	37:::57	37--56	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1393.miRNA:8425	cc-gauuugaaaauuuugaaa
                                               *********************	36:::56	36--55	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1393.miRNA:8426	gcc-gauuugaaaauuuugaa
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1393
	ggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc
	(((((.((....)).((((((..(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))..(((((...((((((((..((((((((((((.((((........)))).....)))))..))))).))...(((((..(((((((.....(((((.....)))))............((((((((....))).))))))))))))....)))))((((((((((.......((((((........))))))...))))))))))........))))))))..)))))..)))))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.55.1	is_MIRNA
	VAL:	4.24	MeanVal:	52.679583	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            +++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            +++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1394.miRNA:8427	auuugaaaauuuugaaauguu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1394.miRNA:8428	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1394.miRNA:8429	uuugaaaauuuugaaauguuc
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1394.miRNA:8430	gauuugaaaauuuugaaaugu
                                                *********************	37:::57	37--56	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1394.miRNA:8431	cc-gauuugaaaauuuugaaa
                                               *********************	36:::56	36--55	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1394.miRNA:8432	gcc-gauuugaaaauuuugaa
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1394
	ggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc
	(((((.((....)).((((((..(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))..(((((...((((((((..((((((((((((.((((........)))).....)))))..))))).))...(((((..(((((((..((.(((((.....))))).)).........((((((((....))).))))))))))))....)))))((((((((((.......((((((........))))))...))))))))))........))))))))..)))))..)))))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.61.0	is_MIRNA
	VAL:	8.75	MeanVal:	111.416539	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            +++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            +++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    cuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1395.miRNA:8433	auuugaaaauuuugaaauguu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1395.miRNA:8434	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                *********************	53:::73	52--72	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1395.miRNA:8435	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                               *********************	52:::72	51--71	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1395.miRNA:8436	uuugaaaauuuugaaauguuc
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1395.miRNA:8437	gauuugaaaauuuugaaaugu
                                                          *********************	47:::67	47--66	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1395.miRNA:8438	cc-gauuugaaaauuuugaaa
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1395
	ccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgc
	.(((((.(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...))))))).(((((((..((((((((((((.((((........)))).....)))))..))))).))...(((((..(((((((.....(((((.....)))))............((((((((....))).))))))))))))....)))))((((((((((.......((((((........))))))...))))))))))........))))))).....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.61.1	is_MIRNA
	VAL:	8.75	MeanVal:	111.416539	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            +++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            +++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    cuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1396.miRNA:8439	auuugaaaauuuugaaauguu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1396.miRNA:8440	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                *********************	53:::73	52--72	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1396.miRNA:8441	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                               *********************	52:::72	51--71	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1396.miRNA:8442	uuugaaaauuuugaaauguuc
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1396.miRNA:8443	gauuugaaaauuuugaaaugu
                                                          *********************	47:::67	47--66	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1396.miRNA:8444	cc-gauuugaaaauuuugaaa
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1396
	ccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgc
	.(((((.(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...))))))).(((((((..((((((((((((.((((........)))).....)))))..))))).))...(((((..(((((((..((.(((((.....))))).)).........((((((((....))).))))))))))))....)))))((((((((((.......((((((........))))))...))))))))))........))))))).....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.66.0	is_MIRNA
	VAL:	4.24	MeanVal:	52.679583	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            +++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            +++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1397.miRNA:8445	auuugaaaauuuugaaauguu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1397.miRNA:8446	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1397.miRNA:8447	uuugaaaauuuugaaauguuc
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1397.miRNA:8448	gauuugaaaauuuugaaaugu
                                                *********************	37:::57	37--56	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1397.miRNA:8449	cc-gauuugaaaauuuugaaa
                                               *********************	36:::56	36--55	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1397.miRNA:8450	gcc-gauuugaaaauuuugaa
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1397
	aggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc
	.(((((((((..(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))..(((((...((((((((..((((((((((((.((((........)))).....)))))..))))).))...(((((..(((((((.....(((((.....)))))............((((((((....))).))))))))))))....)))))((((((((((.......((((((........))))))...))))))))))........))))))))..)))))..))))))...))).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.66.1	is_MIRNA
	VAL:	4.24	MeanVal:	52.679583	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            +++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            +++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1398.miRNA:8451	auuugaaaauuuugaaauguu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1398.miRNA:8452	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1398.miRNA:8453	uuugaaaauuuugaaauguuc
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1398.miRNA:8454	gauuugaaaauuuugaaaugu
                                                *********************	37:::57	37--56	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1398.miRNA:8455	cc-gauuugaaaauuuugaaa
                                               *********************	36:::56	36--55	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1398.miRNA:8456	gcc-gauuugaaaauuuugaa
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1398
	aggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc
	.(((((((((..(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))..(((((...((((((((..((((((((((((.((((........)))).....)))))..))))).))...(((((..(((((((..((.(((((.....))))).)).........((((((((....))).))))))))))))....)))))((((((((((.......((((((........))))))...))))))))))........))))))))..)))))..))))))...))).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.68.0	is_MIRNA
	VAL:	8.75	MeanVal:	111.416539	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            +++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            +++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    cuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1399.miRNA:8457	auuugaaaauuuugaaauguu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1399.miRNA:8458	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                *********************	53:::73	52--72	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1399.miRNA:8459	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                               *********************	52:::72	51--71	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1399.miRNA:8460	uuugaaaauuuugaaauguuc
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1399.miRNA:8461	gauuugaaaauuuugaaaugu
                                                          *********************	47:::67	47--66	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1399.miRNA:8462	cc-gauuugaaaauuuugaaa
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1399
	gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaa
	(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...))))))).(((((((..((((((((((((.((((........)))).....)))))..))))).))...(((((..(((((((.....(((((.....)))))............((((((((....))).))))))))))))....)))))((((((((((.......((((((........))))))...))))))))))........)))))))...................

###########################################################################################################################

>scaffold2832.68.1	is_MIRNA
	VAL:	8.75	MeanVal:	111.416539	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            +++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            +++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    cuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1400.miRNA:8463	auuugaaaauuuugaaauguu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1400.miRNA:8464	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                *********************	53:::73	52--72	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1400.miRNA:8465	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                               *********************	52:::72	51--71	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1400.miRNA:8466	uuugaaaauuuugaaauguuc
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1400.miRNA:8467	gauuugaaaauuuugaaaugu
                                                          *********************	47:::67	47--66	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1400.miRNA:8468	cc-gauuugaaaauuuugaaa
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1400
	gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaa
	(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...))))))).(((((((..((((((((((((.((((........)))).....)))))..))))).))...(((((..(((((((..((.(((((.....))))).)).........((((((((....))).))))))))))))....)))))((((((((((.......((((((........))))))...))))))))))........)))))))...................

###########################################################################################################################

>scaffold2832.77.0	is_MIRNA
	VAL:	4.24	MeanVal:	52.679583	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            +++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            +++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1401.miRNA:8469	auuugaaaauuuugaaauguu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1401.miRNA:8470	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1401.miRNA:8471	uuugaaaauuuugaaauguuc
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1401.miRNA:8472	gauuugaaaauuuugaaaugu
                                                *********************	37:::57	37--56	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1401.miRNA:8473	cc-gauuugaaaauuuugaaa
                                               *********************	36:::56	36--55	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1401.miRNA:8474	gcc-gauuugaaaauuuugaa
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1401
	cuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc
	.(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))..(((((...((((((((..((((((((((((.((((........)))).....)))))..))))).))...(((((..(((((((.....(((((.....)))))............((((((((....))).))))))))))))....)))))((((((((((.......((((((........))))))...))))))))))........))))))))..)))))...............

###########################################################################################################################

>scaffold2832.77.1	is_MIRNA
	VAL:	4.24	MeanVal:	52.679583	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            +++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            +++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1402.miRNA:8475	auuugaaaauuuugaaauguu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1402.miRNA:8476	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1402.miRNA:8477	uuugaaaauuuugaaauguuc
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1402.miRNA:8478	gauuugaaaauuuugaaaugu
                                                *********************	37:::57	37--56	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1402.miRNA:8479	cc-gauuugaaaauuuugaaa
                                               *********************	36:::56	36--55	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1402.miRNA:8480	gcc-gauuugaaaauuuugaa
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1402
	cuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc
	.(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))..(((((...((((((((..((((((((((((.((((........)))).....)))))..))))).))...(((((..(((((((..((.(((((.....))))).)).........((((((((....))).))))))))))))....)))))((((((((((.......((((((........))))))...))))))))))........))))))))..)))))...............

###########################################################################################################################

>scaffold2832.9.0	is_MIRNA
	VAL:	3.88	MeanVal:	49.688389	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuacc-gaaag---gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            ++++++++-|++++-|||+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            ++++++++--++++----+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    acuuaaugaauuuuaccacuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                                                *********************	69:::89	64--84	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1403.miRNA:8481	auuugaaaauuuugaaauguu
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1403.miRNA:8482	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                                  *********************	71:::91	66--86	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1403.miRNA:8483	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                                                 *********************	70:::90	65--85	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1403.miRNA:8484	uuugaaaauuuugaaauguuc
                              *********************	19:::39	15--35	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1403.miRNA:8485	gaaacuugacuuuuuggccuu
                                                                               *********************	68:::88	63--83	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1403.miRNA:8486	gauuugaaaauuuugaaaugu
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1403
	auaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc
	.....((.......(((...((((((((..((((((.........((((((((.((((.(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...)))))))....))))..))))))))............(((((...........................(((((..(((((((.....(((((.....)))))............((((((((....))).))))))))))))....)))))((((((((((.......((((((........))))))...)))))))))))))))))))))..))))))))....)))......)).

###########################################################################################################################

>scaffold2832.9.1	is_MIRNA
	VAL:	3.88	MeanVal:	49.688389	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuacc-gaaag---gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagcc-gauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguu----uauuuucauagg
            ++++++++-|++++-|||+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++--+++|++++++++++++++-++---+++++-----+++++++||||++++++++-+++
            ++++++++--++++----+++++++---+++++++++--++++-+++-+++++++++++++-|+++-++++++++++++++-++-||+++++--|||+++++++----++++++++-+++
    REV:    acuuaaugaauuuuaccacuuuggaauuaaaaaucgguuagggauguaugugcgguuuauac-uggauuaaauuuuuaaaaguua--aagugga---uuaucaaacacguaaagguuucc
                                                                                *********************	69:::89	64--84	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1404.miRNA:8487	auuugaaaauuuugaaauguu
                               *********************	20:::40	16--36	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1404.miRNA:8488	aaacuugacuuuuuggccuuu
                                                                                  *********************	71:::91	66--86	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1404.miRNA:8489	uugaaaauuuugaaauguuca
                                                                                 *********************	70:::90	65--85	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1404.miRNA:8490	uuugaaaauuuugaaauguuc
                              *********************	19:::39	15--35	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1404.miRNA:8491	gaaacuugacuuuuuggccuu
                                                                               *********************	68:::88	63--83	>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1404.miRNA:8492	gauuugaaaauuuugaaaugu
>>scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1404
	auaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc
	.....((.......(((...((((((((..((((((.........((((((((.((((.(((((((...(((((((((..((((.(((.(((((((((((((..(((((((((((((((((.((...(((((.....(((((((((((((((.(((.......))).))))))))....)))))))..))))).)).)))))))))))))).))).))))))))))))).))).))))..)))))))))...)))))))....))))..))))))))............(((((...........................(((((..(((((((..((.(((((.....))))).)).........((((((((....))).))))))))))))....)))))((((((((((.......((((((........))))))...)))))))))))))))))))))..))))))))....)))......)).

###########################################################################################################################

>scaffold2846.0	is_MIRNA
	VAL:	2.75	MeanVal:	52.4802325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaguuucaaaauuucaaaaucggcuaauauuuga-gugcauguuggaaauggcuaaaaagucaaguuucauuauggua-accc
            +++++++--++-++++++++---++++++++++++-|+++-++-++++-+++++++++++------+++++++++++---|++++
            +++++++--++-++++++++--|++++++++++++--+++-++-++++-+++++++++++------+++++++++++----++++
    REV:    cuuuuaacuuuauaaaguuuaa-ccgauuauaaaccgcacauaaaacccuuaccgauuuuaaacuccaaagugguacaaucuggg
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold2846.Lu0910.pre-miRNA:1405.miRNA:8493	gcauguuggaaauggcuaaaa
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>scaffold2846.Lu0910.pre-miRNA:1405.miRNA:8494	ugcauguuggaaauggcuaaa
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold2846.Lu0910.pre-miRNA:1405.miRNA:8495	cauguuggaaauggcuaaaaa
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold2846.Lu0910.pre-miRNA:1405.miRNA:8496	gugcauguuggaaauggcuaa
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2846.Lu0910.pre-miRNA:1405.miRNA:8497	aaaguuucaaaauuucaaaau
                                      *********************	27:::47	27--46	>>scaffold2846.Lu0910.pre-miRNA:1405.miRNA:8498	uaauauuuga-gugcauguug
>>scaffold2846.Lu0910.pre-miRNA:1405
	uugucgauuuccaaagggguuaaucuaugcaaaugagccauuuggacaagaaaguuucaaaauuucaaaaucggcuaauauuugagugcauguuggaaauggcuaaaaagucaaguuucauuaugguaacccauuaagucaaguuucauuacgguaacccauuuaaauaauggucaaaugaauuuuaaauuuaauuuuacucgauauuaauuuagcguguuauaaaauauuuuucuagcuucauuuggcuauuauuugaagggucuaacauggugaaaccucaaauuuuagccauucccaaaauacacgccaaauauuagccaauuugaaauauuucaauuuucauaucaagaugugucaauuuccaaagggguaaaguagugaaaaugagucauugucacaugaaaauuuuaaaauuuuaaaaugugcuaauauguaaaaugcauguuggaaaugacuaaaaagugaaguuuuauuac
	((((.((((.((.....))..))))...))))....(((.((((((...(((((((..((.((((((((...((((((((((((.(((.((.((((.(((((((((((......(((((((((((...((((....................((....))..((((((((((((((((((((((..(((..((.(((.((.((.((......)).)).))...))).))..)))..)).)))))))))))))))))))).))))....)))))))))))......))))))))))).)))).)).)))..))))))))))))..)))))))).))..))))))).......((....))....))))))..)))...(((((((((...(((((((..(((((.((((((....))))))...)))))(((((((((.....))))))))).)))))))...........)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold2849.368.0	is_MIRNA
	VAL:	478.16	MeanVal:	6507.726297	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuugauacauuucac-gauuuaugcgaguugguuggauuguaauauauguuuga
            ++++++-+++--++-|+++++++-+++++++++++++-----------+++-++
            ++++++|+++--++--+++++++-+++++++++++++---------||+++-++
    REV:    agauua-guauuguaucuaaguaaguucaacuaaucuuuucucuuu--uaguuu
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2849.Lu0910.pre-miRNA:1406.miRNA:8499	ugauacauuucac-gauuuau
                    *********************	9:::29	9--28	>>scaffold2849.Lu0910.pre-miRNA:1406.miRNA:8500	auuucac-gauuuaugcgagu
                     *********************	10:::30	10--29	>>scaffold2849.Lu0910.pre-miRNA:1406.miRNA:8501	uuucac-gauuuaugcgaguu
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2849.Lu0910.pre-miRNA:1406.miRNA:8502	auacauuucac-gauuuaugc
                   *********************	8:::28	8--27	>>scaffold2849.Lu0910.pre-miRNA:1406.miRNA:8503	cauuucac-gauuuaugcgag
                      *********************	11:::31	11--30	>>scaffold2849.Lu0910.pre-miRNA:1406.miRNA:8504	uucac-gauuuaugcgaguug
>>scaffold2849.Lu0910.pre-miRNA:1406
	auuugauacauuucacgauuuaugcgaguugguuggauuguaauauauguuugauuuauuuuugauuuucucuuuucuaaucaacuugaaugaaucuauguuaugauuagaaugccaaagucaaucaacuugguu
	.((((((.(((..((.(((((((.(((((((((((((...........(((.((......)).))).........))))))))))))).)))))))..))..)))))))))..(((.((((......))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2900.1.0	is_MIRNA
	VAL:	52.55	MeanVal:	1054.81552733333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuggauuauaaucauaucugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuugguc-ugguuuag-aagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            ++++++++-----------++++++-++++++++++--++-++++++++-+++++----++-++--+++++-++++++++-+++|++++++--|++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            ++++++++-----||||||++++++-++++++++++--++-++++++++-+++++----++-++--+++++-++++++++|+++-++++++---++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    cagcuuagaaaau------acuaauggauguaugggccuggagcccugguuucagucccaucaagcuuuaaauauuuaaa-caguaccaaaacguuaaguaaauaugggaccacgugcucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                                                                                                                                            *********************	129:::149	127--147	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1407.miRNA:8505	uuuuguaaguuuggugauauc
                                                                                                                                              *********************	131:::151	129--149	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1407.miRNA:8506	uuguaaguuuggugauaucga
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1407.miRNA:8507	uacuuuaaaauugauaaauuu
                                                                                                                                             *********************	130:::150	128--148	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1407.miRNA:8508	uuuguaaguuuggugauaucg
                                                                                                                                                           *********************	144:::164	142--162	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1407.miRNA:8509	gauaucgacaguuaagaauaa
                                                                                                                                               *********************	132:::152	130--150	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1407.miRNA:8510	uguaaguuuggugauaucgac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1407
	guuggauuauaaucauaucugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgacu
	((((((((...........((((((.((((((((((..((.((((((((.(((((....((.((..(((((.((((((((.(((((((((..((..((((((((.((((((((..((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))..)))))))).))))))))..))...)))))).))))))))))).)))))..)).))....))))).)))))))).))..)))))))))).)))))).....)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2900.1.1	is_MIRNA
	VAL:	41.06	MeanVal:	824.144824666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuggauuauaaucauaucugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuugguc-ugguuuag-aagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            ++++++++-----------++++++-++++++++++-----++++++++-+++++----++-++--+++++-++++++++-+++|++++++--|++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            ++++++++-----||||||++++++-++++++++++-----++++++++-+++++----++-++--+++++-++++++++|+++-++++++---++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    cagcuuagaaaau------acuaauggauguaugggccuggagcccugguuucagucccaucaagcuuuaaauauuuaaa-caguaccaaaacguuaaguaaauaugggaccacgugcucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                                                                                                                                            *********************	129:::149	127--147	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1408.miRNA:8511	uuuuguaaguuuggugauauc
                                                                                                                                              *********************	131:::151	129--149	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1408.miRNA:8512	uuguaaguuuggugauaucga
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1408.miRNA:8513	uacuuuaaaauugauaaauuu
                                                                                                                                             *********************	130:::150	128--148	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1408.miRNA:8514	uuuguaaguuuggugauaucg
                                                                                                                                                           *********************	144:::164	142--162	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1408.miRNA:8515	gauaucgacaguuaagaauaa
                                                                                                                                               *********************	132:::152	130--150	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1408.miRNA:8516	uguaaguuuggugauaucgac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1408
	guuggauuauaaucauaucugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgacu
	((((((((...........((((((.((((((((((.....((((((((.(((((....((.((..(((((.((((((((.(((((((((..((..((((((((.((((((((..((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))..)))))))).))))))))..))...)))))).))))))))))).)))))..)).))....))))).)))))))).....)))))))))).)))))).....)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2900.10.0	is_MIRNA
	VAL:	4.50	MeanVal:	90.4243446666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaucauaucugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuugguc-ugguuuag-aagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            ++++-----++++++-++++++++++--++-++++++++-+++++----++-++--+++++-++++++++-+++|++++++--|++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            ++++-----++++++-++++++++++--++-++++++++-+++++----++-++--+++++-++++++++|+++-++++++---++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    uuagaaaauacuaauggauguaugggccuggagcccugguuucagucccaucaagcuuuaaauauuuaaa-caguaccaaaacguuaaguaaauaugggaccacgugcucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                                                                                                                                  *********************	119:::139	117--137	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1409.miRNA:8517	uuuuguaaguuuggugauauc
                                                                                                                                    *********************	121:::141	119--139	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1409.miRNA:8518	uuguaaguuuggugauaucga
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1409.miRNA:8519	uacuuuaaaauugauaaauuu
                                                                                                                                   *********************	120:::140	118--138	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1409.miRNA:8520	uuuguaaguuuggugauaucg
                                                                                                                                                 *********************	134:::154	132--152	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1409.miRNA:8521	gauaucgacaguuaagaauaa
                                                                                                                                     *********************	122:::142	120--140	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1409.miRNA:8522	uguaaguuuggugauaucgac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1409
	uaaucauaucugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauuc
	.((((.....((((((.((((((((((..((.((((((((.(((((....((.((..(((((.((((((((.(((((((((..((..((((((((.((((((((..((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))..)))))))).))))))))..))...)))))).))))))))))).)))))..)).))....))))).)))))))).))..)))))))))).)))))).....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2900.10.1	is_MIRNA
	VAL:	4.04	MeanVal:	81.0039293333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaucauaucugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuugguc-ugguuuag-aagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            ++++-----++++++-++++++++++-----++++++++-+++++----++-++--+++++-++++++++-+++|++++++--|++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            ++++-----++++++-++++++++++-----++++++++-+++++----++-++--+++++-++++++++|+++-++++++---++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    uuagaaaauacuaauggauguaugggccuggagcccugguuucagucccaucaagcuuuaaauauuuaaa-caguaccaaaacguuaaguaaauaugggaccacgugcucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                                                                                                                                  *********************	119:::139	117--137	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1410.miRNA:8523	uuuuguaaguuuggugauauc
                                                                                                                                    *********************	121:::141	119--139	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1410.miRNA:8524	uuguaaguuuggugauaucga
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1410.miRNA:8525	uacuuuaaaauugauaaauuu
                                                                                                                                   *********************	120:::140	118--138	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1410.miRNA:8526	uuuguaaguuuggugauaucg
                                                                                                                                                 *********************	134:::154	132--152	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1410.miRNA:8527	gauaucgacaguuaagaauaa
                                                                                                                                     *********************	122:::142	120--140	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1410.miRNA:8528	uguaaguuuggugauaucgac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1410
	uaaucauaucugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauuc
	.((((.....((((((.((((((((((.....((((((((.(((((....((.((..(((((.((((((((.(((((((((..((..((((((((.((((((((..((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))..)))))))).))))))))..))...)))))).))))))))))).)))))..)).))....))))).)))))))).....)))))))))).)))))).....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2900.116.0	is_MIRNA
	VAL:	1.56	MeanVal:	30.9675173333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            ++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            ++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    cucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1411.miRNA:8529	uuuuguaaguuuggugauauc
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1411.miRNA:8530	uuguaaguuuggugauaucga
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1411.miRNA:8531	uuuguaaguuuggugauaucg
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1411.miRNA:8532	gauaucgacaguuaagaauaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1411.miRNA:8533	uguaaguuuggugauaucgac
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1411.miRNA:8534	auaucgacaguuaagaauaac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1411
	gaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguaggua
	((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))....(((.........(((((((.((......))...))))))).........(((((((.(((((((....))))))).))))).)).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2900.116.1	is_MIRNA
	VAL:	1.56	MeanVal:	30.9675173333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            ++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            ++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    cucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1412.miRNA:8535	uuuuguaaguuuggugauauc
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1412.miRNA:8536	uuguaaguuuggugauaucga
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1412.miRNA:8537	uuuguaaguuuggugauaucg
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1412.miRNA:8538	gauaucgacaguuaagaauaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1412.miRNA:8539	uguaaguuuggugauaucgac
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1412.miRNA:8540	auaucgacaguuaagaauaac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1412
	gaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguaggua
	((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))....(((....(((((((...(((((......)).))))))))))........(((((((.(((((((....))))))).))))).)).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2900.19.0	is_MIRNA
	VAL:	4.98	MeanVal:	99.923046	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuugguc-ugguuuag-aagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            ++++++-++++++++++--++-++++++++-+++++----++-++--+++++-++++++++-+++|++++++--|++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            ++++++-++++++++++--++-++++++++-+++++----++-++--+++++-++++++++|+++-++++++---++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    acuaauggauguaugggccuggagcccugguuucagucccaucaagcuuuaaauauuuaaa-caguaccaaaacguuaaguaaauaugggaccacgugcucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                                                                                                                         *********************	110:::130	108--128	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1413.miRNA:8541	uuuuguaaguuuggugauauc
                                                                                                                           *********************	112:::132	110--130	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1413.miRNA:8542	uuguaaguuuggugauaucga
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1413.miRNA:8543	uacuuuaaaauugauaaauuu
                                                                                                                          *********************	111:::131	109--129	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1413.miRNA:8544	uuuguaaguuuggugauaucg
                                                                                                                                        *********************	125:::145	123--143	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1413.miRNA:8545	gauaucgacaguuaagaauaa
                                                                                                                                         *********************	126:::146	124--144	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1413.miRNA:8546	auaucgacaguuaagaauaac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1413
	cugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucau
	.((((((.((((((((((..((.((((((((.(((((....((.((..(((((.((((((((.(((((((((..((..((((((((.((((((((..((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))..)))))))).))))))))..))...)))))).))))))))))).)))))..)).))....))))).)))))))).))..)))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2900.19.1	is_MIRNA
	VAL:	4.42	MeanVal:	88.818478	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuugguc-ugguuuag-aagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            ++++++-++++++++++-----++++++++-+++++----++-++--+++++-++++++++-+++|++++++--|++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            ++++++-++++++++++-----++++++++-+++++----++-++--+++++-++++++++|+++-++++++---++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    acuaauggauguaugggccuggagcccugguuucagucccaucaagcuuuaaauauuuaaa-caguaccaaaacguuaaguaaauaugggaccacgugcucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                                                                                                                         *********************	110:::130	108--128	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1414.miRNA:8547	uuuuguaaguuuggugauauc
                                                                                                                           *********************	112:::132	110--130	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1414.miRNA:8548	uuguaaguuuggugauaucga
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1414.miRNA:8549	uacuuuaaaauugauaaauuu
                                                                                                                          *********************	111:::131	109--129	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1414.miRNA:8550	uuuguaaguuuggugauaucg
                                                                                                                                        *********************	125:::145	123--143	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1414.miRNA:8551	gauaucgacaguuaagaauaa
                                                                                                                                         *********************	126:::146	124--144	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1414.miRNA:8552	auaucgacaguuaagaauaac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1414
	cugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucau
	.((((((.((((((((((.....((((((((.(((((....((.((..(((((.((((((((.(((((((((..((..((((((((.((((((((..((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))..)))))))).))))))))..))...)))))).))))))))))).)))))..)).))....))))).)))))))).....)))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2900.26.0	is_MIRNA
	VAL:	4.57	MeanVal:	91.65484	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuugguc-ugguuuag-aagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            ++++++++++--++-++++++++-+++++----++-++--+++++-++++++++-+++|++++++--|++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            ++++++++++--++-++++++++-+++++----++-++--+++++-++++++++|+++-++++++---++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    gauguaugggccuggagcccugguuucagucccaucaagcuuuaaauauuuaaa-caguaccaaaacguuaaguaaauaugggaccacgugcucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                                                                                                                  *********************	103:::123	101--121	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1415.miRNA:8553	uuuuguaaguuuggugauauc
                                                                                                                    *********************	105:::125	103--123	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1415.miRNA:8554	uuguaaguuuggugauaucga
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1415.miRNA:8555	uacuuuaaaauugauaaauuu
                                                                                                                   *********************	104:::124	102--122	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1415.miRNA:8556	uuuguaaguuuggugauaucg
                                                                                                                                 *********************	118:::138	116--136	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1415.miRNA:8557	gauaucgacaguuaagaauaa
                                                                                                                                  *********************	119:::139	117--137	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1415.miRNA:8558	auaucgacaguuaagaauaac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1415
	gcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauuc
	.((((((((((..((.((((((((.(((((....((.((..(((((.((((((((.(((((((((..((..((((((((.((((((((..((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))..)))))))).))))))))..))...)))))).))))))))))).)))))..)).))....))))).)))))))).))..))))))))))..((((......)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2900.26.1	is_MIRNA
	VAL:	4.06	MeanVal:	81.483682	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuugguc-ugguuuag-aagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            ++++++++++-----++++++++-+++++----++-++--+++++-++++++++-+++|++++++--|++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            ++++++++++-----++++++++-+++++----++-++--+++++-++++++++|+++-++++++---++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    gauguaugggccuggagcccugguuucagucccaucaagcuuuaaauauuuaaa-caguaccaaaacguuaaguaaauaugggaccacgugcucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                                                                                                                  *********************	103:::123	101--121	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1416.miRNA:8559	uuuuguaaguuuggugauauc
                                                                                                                    *********************	105:::125	103--123	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1416.miRNA:8560	uuguaaguuuggugauaucga
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1416.miRNA:8561	uacuuuaaaauugauaaauuu
                                                                                                                   *********************	104:::124	102--122	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1416.miRNA:8562	uuuguaaguuuggugauaucg
                                                                                                                                 *********************	118:::138	116--136	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1416.miRNA:8563	gauaucgacaguuaagaauaa
                                                                                                                                  *********************	119:::139	117--137	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1416.miRNA:8564	auaucgacaguuaagaauaac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1416
	gcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauuc
	.((((((((((.....((((((((.(((((....((.((..(((((.((((((((.(((((((((..((..((((((((.((((((((..((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))..)))))))).))))))))..))...)))))).))))))))))).)))))..)).))....))))).)))))))).....))))))))))..((((......)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2900.41.0	is_MIRNA
	VAL:	3.90	MeanVal:	78.2839926666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuugguc-ugguuuag-aagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            ++++++++-+++++----++-++--+++++-++++++++-+++|++++++--|++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            ++++++++-+++++----++-++--+++++-++++++++|+++-++++++---++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    agcccugguuucagucccaucaagcuuuaaauauuuaaa-caguaccaaaacguuaaguaaauaugggaccacgugcucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                                                                                                   *********************	88:::108	86--106	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1417.miRNA:8565	uuuuguaaguuuggugauauc
                                                                                                     *********************	90:::110	88--108	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1417.miRNA:8566	uuguaaguuuggugauaucga
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1417.miRNA:8567	uacuuuaaaauugauaaauuu
                                                                                                    *********************	89:::109	87--107	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1417.miRNA:8568	uuuguaaguuuggugauaucg
                                                                                                                  *********************	103:::123	101--121	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1417.miRNA:8569	gauaucgacaguuaagaauaa
                                                                                                      *********************	91:::111	89--109	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1417.miRNA:8570	uguaaguuuggugauaucgac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1417
	aucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgacu
	.((((((((.(((((....((.((..(((((.((((((((.(((((((((..((..((((((((.((((((((..((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))..)))))))).))))))))..))...)))))).))))))))))).)))))..)).))....))))).)))))))).((.(((((...((........))....))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2900.45.0	is_MIRNA
	VAL:	3.25	MeanVal:	64.534222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauugauaaauuugguc-ugguuuag-aagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            +++++-++++++++-+++|++++++--|++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            +++++-++++++++|+++-++++++---++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    uuuaaauauuuaaa-caguaccaaaacguuaaguaaauaugggaccacgugcucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                                                                          *********************	63:::83	61--81	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1418.miRNA:8571	uuuuguaaguuuggugauauc
                                                                            *********************	65:::85	63--83	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1418.miRNA:8572	uuguaaguuuggugauaucga
                                                                           *********************	64:::84	62--82	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1418.miRNA:8573	uuuguaaguuuggugauaucg
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1418.miRNA:8574	gauaucgacaguuaagaauaa
                                                                                          *********************	79:::99	77--97	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1418.miRNA:8575	auaucgacaguuaagaauaac
                                                                             *********************	66:::86	64--84	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1418.miRNA:8576	uguaaguuuggugauaucgac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1418
	ggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucg
	(((((......((.(((((...(((((.((((((((.(((((((((..((..((((((((.((((((((..((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))..)))))))).))))))))..))...)))))).))))))))))).)))))...(((((((.(((((((....))))))).))))).)).))))).)).....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2900.45.1	is_MIRNA
	VAL:	3.25	MeanVal:	64.534222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauugauaaauuugguc-ugguuuag-aagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            +++++-++++++++-+++|++++++--|++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            +++++-++++++++|+++-++++++---++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    uuuaaauauuuaaa-caguaccaaaacguuaaguaaauaugggaccacgugcucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                                                                          *********************	63:::83	61--81	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1419.miRNA:8577	uuuuguaaguuuggugauauc
                                                                            *********************	65:::85	63--83	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1419.miRNA:8578	uuguaaguuuggugauaucga
                                                                           *********************	64:::84	62--82	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1419.miRNA:8579	uuuguaaguuuggugauaucg
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1419.miRNA:8580	gauaucgacaguuaagaauaa
                                                                                          *********************	79:::99	77--97	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1419.miRNA:8581	auaucgacaguuaagaauaac
                                                                             *********************	66:::86	64--84	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1419.miRNA:8582	uguaaguuuggugauaucgac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1419
	ggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucg
	(((((......((.((((((..(((((.((((((((.(((((((((..((..((((((((.((((((((..((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))..)))))))).))))))))..))...)))))).))))))))))).))))).....(((((.(((((((....))))))).)))))...)))))).)).....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2900.51.0	is_MIRNA
	VAL:	3.30	MeanVal:	65.6538413333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaaaauugauaaauuugguc-ugguuuag-aagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            ++--+++++-++++++++-+++|++++++--|++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            ++--+++++-++++++++|+++-++++++---++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    aagcuuuaaauauuuaaa-caguaccaaaacguuaaguaaauaugggaccacgugcucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                                                                              *********************	67:::87	65--85	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1420.miRNA:8583	uuuuguaaguuuggugauauc
                                                                                *********************	69:::89	67--87	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1420.miRNA:8584	uuguaaguuuggugauaucga
                                                                               *********************	68:::88	66--86	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1420.miRNA:8585	uuuguaaguuuggugauaucg
                                                                                             *********************	82:::102	80--100	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1420.miRNA:8586	gauaucgacaguuaagaauaa
                                                                                 *********************	70:::90	68--88	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1420.miRNA:8587	uguaaguuuggugauaucgac
                                                                                              *********************	83:::103	81--101	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1420.miRNA:8588	auaucgacaguuaagaauaac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1420
	aagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgacuc
	.((((..(((((((..(((((.((((((((.(((((((((..((..((((((((.((((((((..((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))..)))))))).))))))))..))...)))))).))))))))))).)))))..)).(((((.(((((((....))))))).))))).))))).((((......)))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2900.55.0	is_MIRNA
	VAL:	3.25	MeanVal:	64.534222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauugauaaauuugguc-ugguuuag-aagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            +++++-++++++++-+++|++++++--|++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            +++++-++++++++|+++-++++++---++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    uuuaaauauuuaaa-caguaccaaaacguuaaguaaauaugggaccacgugcucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                                                                          *********************	63:::83	61--81	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1421.miRNA:8589	uuuuguaaguuuggugauauc
                                                                            *********************	65:::85	63--83	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1421.miRNA:8590	uuguaaguuuggugauaucga
                                                                           *********************	64:::84	62--82	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1421.miRNA:8591	uuuguaaguuuggugauaucg
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1421.miRNA:8592	gauaucgacaguuaagaauaa
                                                                                          *********************	79:::99	77--97	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1421.miRNA:8593	auaucgacaguuaagaauaac
                                                                             *********************	66:::86	64--84	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1421.miRNA:8594	uguaaguuuggugauaucgac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1421
	cuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucau
	.((.((((((..(((((.((((((((.(((((((((..((..((((((((.((((((((..((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))..)))))))).))))))))..))...)))))).))))))))))).))))).....(((((.(((((((....))))))).)))))...)))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold2900.55.1	is_MIRNA
	VAL:	3.25	MeanVal:	64.534222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauugauaaauuugguc-ugguuuag-aagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            +++++-++++++++-+++|++++++--|++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            +++++-++++++++|+++-++++++---++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    uuuaaauauuuaaa-caguaccaaaacguuaaguaaauaugggaccacgugcucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                                                                          *********************	63:::83	61--81	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1422.miRNA:8595	uuuuguaaguuuggugauauc
                                                                            *********************	65:::85	63--83	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1422.miRNA:8596	uuguaaguuuggugauaucga
                                                                           *********************	64:::84	62--82	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1422.miRNA:8597	uuuguaaguuuggugauaucg
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1422.miRNA:8598	gauaucgacaguuaagaauaa
                                                                                          *********************	79:::99	77--97	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1422.miRNA:8599	auaucgacaguuaagaauaac
                                                                             *********************	66:::86	64--84	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1422.miRNA:8600	uguaaguuuggugauaucgac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1422
	cuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucau
	.((.(((((...(((((.((((((((.(((((((((..((..((((((((.((((((((..((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))..)))))))).))))))))..))...)))))).))))))))))).)))))...(((((((.(((((((....))))))).))))).)).))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold2900.62.0	is_MIRNA
	VAL:	3.30	MeanVal:	65.6538413333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaaaauugauaaauuugguc-ugguuuag-aagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            ++--+++++-++++++++-+++|++++++--|++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            ++--+++++-++++++++|+++-++++++---++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    aagcuuuaaauauuuaaa-caguaccaaaacguuaaguaaauaugggaccacgugcucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                                                                              *********************	67:::87	65--85	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1423.miRNA:8601	uuuuguaaguuuggugauauc
                                                                                *********************	69:::89	67--87	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1423.miRNA:8602	uuguaaguuuggugauaucga
                                                                               *********************	68:::88	66--86	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1423.miRNA:8603	uuuguaaguuuggugauaucg
                                                                                             *********************	82:::102	80--100	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1423.miRNA:8604	gauaucgacaguuaagaauaa
                                                                                 *********************	70:::90	68--88	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1423.miRNA:8605	uguaaguuuggugauaucgac
                                                                                              *********************	83:::103	81--101	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1423.miRNA:8606	auaucgacaguuaagaauaac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1423
	cuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgacuc
	.((..(((((.((((((((.(((((((((..((..((((((((.((((((((..((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))..)))))))).))))))))..))...)))))).))))))))))).)))))..)).(((((.(((((((....))))))).)))))....(((((((......))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold2900.66.0	is_MIRNA
	VAL:	3.25	MeanVal:	64.534222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauugauaaauuugguc-ugguuuag-aagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            +++++-++++++++-+++|++++++--|++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            +++++-++++++++|+++-++++++---++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    uuuaaauauuuaaa-caguaccaaaacguuaaguaaauaugggaccacgugcucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                                                                          *********************	63:::83	61--81	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1424.miRNA:8607	uuuuguaaguuuggugauauc
                                                                            *********************	65:::85	63--83	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1424.miRNA:8608	uuguaaguuuggugauaucga
                                                                           *********************	64:::84	62--82	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1424.miRNA:8609	uuuguaaguuuggugauaucg
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1424.miRNA:8610	gauaucgacaguuaagaauaa
                                                                                          *********************	79:::99	77--97	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1424.miRNA:8611	auaucgacaguuaagaauaac
                                                                             *********************	66:::86	64--84	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1424.miRNA:8612	uguaaguuuggugauaucgac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1424
	aaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucg
	.(((((.((((((((.(((((((((..((..((((((((.((((((((..((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))..)))))))).))))))))..))...)))))).))))))))))).)))))...(((((((.(((((((....))))))).))))).))....((((......))))..

###########################################################################################################################

>scaffold2900.72.0	is_MIRNA
	VAL:	3.68	MeanVal:	73.1272506666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auaaauuugguc-ugguuuag-aagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            ++++++++-+++|++++++--|++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            ++++++++|+++-++++++---++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    uauuuaaa-caguaccaaaacguuaaguaaauaugggaccacgugcucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1425.miRNA:8613	uuuuguaaguuuggugauauc
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1425.miRNA:8614	uuguaaguuuggugauaucga
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1425.miRNA:8615	uuuguaaguuuggugauaucg
                                                                                   *********************	72:::92	70--90	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1425.miRNA:8616	gauaucgacaguuaagaauaa
                                                                       *********************	60:::80	58--78	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1425.miRNA:8617	uguaaguuuggugauaucgac
                                                                                    *********************	73:::93	71--91	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1425.miRNA:8618	auaucgacaguuaagaauaac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1425
	gauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgac
	.((((((((.(((((((((..((..((((((((.((((((((..((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))..)))))))).))))))))..))...)))))).))))))))))).....((((..(((((.(((((((....))))))).)))))........(((......))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2900.82.0	is_MIRNA
	VAL:	3.98	MeanVal:	79.07933	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guc-ugguuuag-aagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            +++|++++++--|++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            +++-++++++---++--++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    caguaccaaaacguuaaguaaauaugggaccacgugcucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                                                           *********************	48:::68	46--66	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1426.miRNA:8619	uuuuguaaguuuggugauauc
                                                             *********************	50:::70	48--68	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1426.miRNA:8620	uuguaaguuuggugauaucga
                                                            *********************	49:::69	47--67	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1426.miRNA:8621	uuuguaaguuuggugauaucg
                                                                          *********************	63:::83	61--81	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1426.miRNA:8622	gauaucgacaguuaagaauaa
                                                                           *********************	64:::84	62--82	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1426.miRNA:8623	auaucgacaguuaagaauaac
                                                              *********************	51:::71	49--69	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1426.miRNA:8624	uguaaguuuggugauaucgac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1426
	gucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgac
	(((((((((..((..((((((((.((((((((..((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))..)))))))).))))))))..))...)))))).))).............((((..(((((.(((((((....))))))).)))))........(((......))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2900.91.0	is_MIRNA
	VAL:	2.17	MeanVal:	43.1679873333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            ++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            ++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    guaaauaugggaccacgugcucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1427.miRNA:8625	uuuuguaaguuuggugauauc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1427.miRNA:8626	uuguaaguuuggugauaucga
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1427.miRNA:8627	uuuguaaguuuggugauaucg
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1427.miRNA:8628	gauaucgacaguuaagaauaa
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1427.miRNA:8629	uguaaguuuggugauaucgac
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1427.miRNA:8630	auaucgacaguuaagaauaac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1427
	agaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucg
	.(((..((((((((.((((((((..((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))..)))))))).))))))))............((((...(((((((..........(((((.(((((((....))))))).))))))))))))..))))......))).

###########################################################################################################################

>scaffold2900.94.0	is_MIRNA
	VAL:	10.90	MeanVal:	216.770632666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gc----cauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            ++||||++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            ++----++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    cguuaaguaaauaugggaccacgugcucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                                                *********************	37:::57	33--53	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1428.miRNA:8631	uuuuguaaguuuggugauauc
                                                  *********************	39:::59	35--55	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1428.miRNA:8632	uuguaaguuuggugauaucga
                                                 *********************	38:::58	34--54	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1428.miRNA:8633	uuuguaaguuuggugauaucg
                                                               *********************	52:::72	48--68	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1428.miRNA:8634	gauaucgacaguuaagaauaa
                                                   *********************	40:::60	36--56	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1428.miRNA:8635	uguaaguuuggugauaucgac
                                                                *********************	53:::73	49--69	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1428.miRNA:8636	auaucgacaguuaagaauaac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1428
	agccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgac
	.((((((((((.((((((((..((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))..)))))))).))))))))....))........................((((..(((((.(((((((....))))))).)))))........(((......))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2900.94.1	is_MIRNA
	VAL:	10.90	MeanVal:	216.770632666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gc----cauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            ++||||++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            ++----++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    cguuaaguaaauaugggaccacgugcucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                                                *********************	37:::57	33--53	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1429.miRNA:8637	uuuuguaaguuuggugauauc
                                                  *********************	39:::59	35--55	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1429.miRNA:8638	uuguaaguuuggugauaucga
                                                 *********************	38:::58	34--54	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1429.miRNA:8639	uuuguaaguuuggugauaucg
                                                               *********************	52:::72	48--68	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1429.miRNA:8640	gauaucgacaguuaagaauaa
                                                   *********************	40:::60	36--56	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1429.miRNA:8641	uguaaguuuggugauaucgac
                                                                *********************	53:::73	49--69	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1429.miRNA:8642	auaucgacaguuaagaauaac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1429
	agccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgac
	.((((((((((.((((((((..((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))..)))))))).))))))))....))......((((...(((((((..........(((((.(((((((....))))))).))))))))))))..))))............

###########################################################################################################################

>scaffold2900.94.2	is_MIRNA
	VAL:	2.17	MeanVal:	43.1679873333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            ++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            ++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    guaaauaugggaccacgugcucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1430.miRNA:8643	uuuuguaaguuuggugauauc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1430.miRNA:8644	uuguaaguuuggugauaucga
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1430.miRNA:8645	uuuguaaguuuggugauaucg
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1430.miRNA:8646	gauaucgacaguuaagaauaa
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1430.miRNA:8647	uguaaguuuggugauaucgac
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1430.miRNA:8648	auaucgacaguuaagaauaac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1430
	agccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgac
	...((((((((.((((((((..((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))..)))))))).))))))))..(((((......)).)))...........((((..(((((.(((((((....))))))).)))))........(((......))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2900.96.0	is_MIRNA
	VAL:	2.17	MeanVal:	43.1679873333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugg
            ++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
            ++++++++-++++++++--++++++++++-+++++---++++++++++++--++-++++-++++++++++++++++++-+++++
    REV:    guaaauaugggaccacgugcucaacuuaagaaaacuuccaaaccacuauaauuggcaaugcuuauuggucucucuauacaaauc
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1431.miRNA:8649	uuuuguaaguuuggugauauc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1431.miRNA:8650	uuguaaguuuggugauaucga
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1431.miRNA:8651	uuuguaaguuuggugauaucg
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1431.miRNA:8652	gauaucgacaguuaagaauaa
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1431.miRNA:8653	uguaaguuuggugauaucgac
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1431.miRNA:8654	auaucgacaguuaagaauaac
>>scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1431
	ccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgac
	.((((((((.((((((((..((((((((((.(((((...((((((((((((..((.((((.((((((((((((((((((.(((((..(((..((((((((......))))))))...)))..........((((((((...(((((.(((......(((((.((((......))))..))))).....))).))))).......(((((......)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).)))).))..))))))))))))...))))).))))))))))..)))))))).))))))))..(((((......)).)))...........((((..(((((.(((((((....))))))).)))))........(((......))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2906.325.0	is_MIRNA
	VAL:	350571.64	MeanVal:	4597747.118929	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacaagagacauaggaguuugaucaauuucc
            +++++-+++++-+++++-++++++++---++
            +++++-+++++|+++++-++++++++-||++
    REV:    cuguuauuugu-uccuuuaacuaguuu--gg
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1432.miRNA:8655	agacauaggaguuugaucaau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1432.miRNA:8656	acaagagacauaggaguuuga
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1432.miRNA:8657	acauaggaguuugaucaauuu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1432.miRNA:8658	agagacauaggaguuugauca
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1432.miRNA:8659	gagacauaggaguuugaucaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1432.miRNA:8660	caagagacauaggaguuugau
>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1432
	gaaggaauguaaauuggcaauugagcaccuuagaucucauuggaaugugacuggauguacuauuauggcugauggauggacugacaagagacauaggaguuugaucaauuuccuuauugguuugaucaauuuccuuguuuauuguccugccgguacaugcuuugugagaucg
	.((((..(((.(((.....)))..))))))).((((((((.((.((((.(((((.....((((((....)))))).......(((((.(((((.(((((.((((((((...((.....)).)))))))).)))))))))).)))))...))))))))).))..)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2906.341.0	is_MIRNA
	VAL:	350571.64	MeanVal:	4597747.118929	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacaagagacauaggaguuugaucaauuucc
            +++++-+++++-+++++-++++++++---++
            +++++-+++++|+++++-++++++++-||++
    REV:    cuguuauuugu-uccuuuaacuaguuu--gg
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1433.miRNA:8661	agacauaggaguuugaucaau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1433.miRNA:8662	acaagagacauaggaguuuga
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1433.miRNA:8663	acauaggaguuugaucaauuu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1433.miRNA:8664	agagacauaggaguuugauca
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1433.miRNA:8665	gagacauaggaguuugaucaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1433.miRNA:8666	caagagacauaggaguuugau
>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1433
	gcaauugagcaccuuagaucucauuggaaugugacuggauguacuauuauggcugauggauggacugacaagagacauaggaguuugaucaauuuccuuauugguuugaucaauuuccuuguuuauuguccugccgguacaugcuuugugagaucg
	((......))......((((((((.((.((((.(((((.....((((((....)))))).......(((((.(((((.(((((.((((((((...((.....)).)))))))).)))))))))).)))))...))))))))).))..)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2906.356.0	is_MIRNA
	VAL:	350571.64	MeanVal:	4597747.118929	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacaagagacauaggaguuugaucaauuucc
            +++++-+++++-+++++-++++++++---++
            +++++-+++++|+++++-++++++++-||++
    REV:    cuguuauuugu-uccuuuaacuaguuu--gg
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1434.miRNA:8667	agacauaggaguuugaucaau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1434.miRNA:8668	acaagagacauaggaguuuga
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1434.miRNA:8669	acauaggaguuugaucaauuu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1434.miRNA:8670	agagacauaggaguuugauca
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1434.miRNA:8671	gagacauaggaguuugaucaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1434.miRNA:8672	caagagacauaggaguuugau
>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1434
	agaucucauuggaaugugacuggauguacuauuauggcugauggauggacugacaagagacauaggaguuugaucaauuuccuuauugguuugaucaauuuccuuguuuauuguccugccgguacaugcuuugugagaucg
	.((((((((.((.((((.(((((.....((((((....)))))).......(((((.(((((.(((((.((((((((...((.....)).)))))))).)))))))))).)))))...))))))))).))..)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2906.365.0	is_MIRNA
	VAL:	350571.64	MeanVal:	4597747.118929	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacaagagacauaggaguuugaucaauuucc
            +++++-+++++-+++++-++++++++---++
            +++++-+++++|+++++-++++++++-||++
    REV:    cuguuauuugu-uccuuuaacuaguuu--gg
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:8673	agacauaggaguuugaucaau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:8674	acaagagacauaggaguuuga
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:8675	acauaggaguuugaucaauuu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:8676	agagacauaggaguuugauca
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:8677	gagacauaggaguuugaucaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:8678	caagagacauaggaguuugau
>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1435
	uggaaugugacuggauguacuauuauggcugauggauggacugacaagagacauaggaguuugaucaauuuccuuauugguuugaucaauuuccuuguuuauuguccugccgguacaugcuu
	.((.((((.(((((.....((((((....)))))).......(((((.(((((.(((((.((((((((...((.....)).)))))))).)))))))))).)))))...))))))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold2906.377.0	is_MIRNA
	VAL:	114.21	MeanVal:	1497.8575925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggacugacaagagacauaggaguuugaucaauuucc
            ++---+++++-+++++-+++++-++++++++---++
            ++---+++++-+++++|+++++-++++++++-||++
    REV:    ccguccuguuauuugu-uccuuuaacuaguuu--gg
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1436.miRNA:8679	agacauaggaguuugaucaau
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1436.miRNA:8680	acaagagacauaggaguuuga
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1436.miRNA:8681	acauaggaguuugaucaauuu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1436.miRNA:8682	agagacauaggaguuugauca
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1436.miRNA:8683	gagacauaggaguuugaucaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1436.miRNA:8684	caagagacauaggaguuugau
>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1436
	ggauguacuauuauggcugauggauggacugacaagagacauaggaguuugaucaauuuccuuauugguuugaucaauuuccuuguuuauuguccugccgguacaugcu
	..(((((((((((....))))))..((...(((((.(((((.(((((.((((((((...((.....)).)))))))).)))))))))).)))))...))..)))))...

###########################################################################################################################

>scaffold2906.383.0	is_MIRNA
	VAL:	7.61	MeanVal:	99.8694135	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuauuauggcugaugga-uggacugacaagagacauaggaguuugaucaauuucc
            ++-----+++--+++--|+++---+++++-+++++-+++++-++++++++---++
            ++-----+++||+++---+++---+++++-+++++|+++++-++++++++-||++
    REV:    gaguguuucg--uacauggccguccuguuauuugu-uccuuuaacuaguuu--gg
                                          *********************	31:::51	30--50	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1437.miRNA:8685	agacauaggaguuugaucaau
                                     *********************	26:::46	25--45	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1437.miRNA:8686	acaagagacauaggaguuuga
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1437.miRNA:8687	acauaggaguuugaucaauuu
                                        *********************	29:::49	28--48	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1437.miRNA:8688	agagacauaggaguuugauca
                                         *********************	30:::50	29--49	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1437.miRNA:8689	gagacauaggaguuugaucaa
                                       *********************	28:::48	27--47	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1437.miRNA:8690	aagagacauaggaguuugauc
>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1437
	acuauuauggcugauggauggacugacaagagacauaggaguuugaucaauuuccuuauugguuugaucaauuuccuuguuuauuguccugccgguacaugcuuugugaga
	.((.....(((..(((..(((...(((((.(((((.(((((.((((((((...((.....)).)))))))).)))))))))).)))))...)))...)))))).....)).

###########################################################################################################################

>scaffold2906.386.0	is_MIRNA
	VAL:	2.81	MeanVal:	36.7967555	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuau--ggcugaugga-uggacugacaagagacauaggaguuugaucaauuucc
            ++++||+++--+++--|+++---+++++-+++++-+++++-++++++++---++
            ++++--+++||+++---+++---+++++-+++++|+++++-++++++++-||++
    REV:    aguguuucg--uacauggccguccuguuauuugu-uccuuuaacuaguuu--gg
                                         *********************	30:::50	27--47	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1438.miRNA:8691	agacauaggaguuugaucaau
                                    *********************	25:::45	22--42	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1438.miRNA:8692	acaagagacauaggaguuuga
                                           *********************	32:::52	29--49	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1438.miRNA:8693	acauaggaguuugaucaauuu
                                       *********************	28:::48	25--45	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1438.miRNA:8694	agagacauaggaguuugauca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1438.miRNA:8695	gagacauaggaguuugaucaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1438.miRNA:8696	aagagacauaggaguuugauc
>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1438
	auuauggcugauggauggacugacaagagacauaggaguuugaucaauuuccuuauugguuugaucaauuuccuuguuuauuguccugccgguacaugcuuugugag
	.(((((((..(((..(((...(((((.(((((.(((((.((((((((...((.....)).)))))))).)))))))))).)))))...)))...))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2906.390.0	is_MIRNA
	VAL:	6.73	MeanVal:	88.216736	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcugaugga-uggacugacaagagacauaggaguuugaucaauuucc
            +++--+++--|+++---+++++-+++++-+++++-++++++++---++
            +++||+++---+++---+++++-+++++|+++++-++++++++-||++
    REV:    ucg--uacauggccguccuguuauuugu-uccuuuaacuaguuu--gg
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1439.miRNA:8697	agacauaggaguuugaucaau
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1439.miRNA:8698	acaagagacauaggaguuuga
                                     *********************	26:::46	25--45	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1439.miRNA:8699	acauaggaguuugaucaauuu
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1439.miRNA:8700	agagacauaggaguuugauca
                                  *********************	23:::43	22--42	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1439.miRNA:8701	gagacauaggaguuugaucaa
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1439.miRNA:8702	aagagacauaggaguuugauc
>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1439
	uggcugauggauggacugacaagagacauaggaguuugaucaauuuccuuauugguuugaucaauuuccuuguuuauuguccugccgguacaugcuu
	.(((..(((..(((...(((((.(((((.(((((.((((((((...((.....)).)))))))).)))))))))).)))))...)))...)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2906.395.0	is_MIRNA
	VAL:	114.21	MeanVal:	1497.8575925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggacugacaagagacauaggaguuugaucaauuucc
            ++---+++++-+++++-+++++-++++++++---++
            ++---+++++-+++++|+++++-++++++++-||++
    REV:    ccguccuguuauuugu-uccuuuaacuaguuu--gg
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1440.miRNA:8703	agacauaggaguuugaucaau
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1440.miRNA:8704	acaagagacauaggaguuuga
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1440.miRNA:8705	acauaggaguuugaucaauuu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1440.miRNA:8706	agagacauaggaguuugauca
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1440.miRNA:8707	gagacauaggaguuugaucaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1440.miRNA:8708	caagagacauaggaguuugau
>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1440
	gauggauggacugacaagagacauaggaguuugaucaauuuccuuauugguuugaucaauuuccuuguuuauuguccugccgguacaugcuuugugagaucgaua
	.((.(((((...(((((.(((((.(((((.((((((((...((.....)).)))))))).)))))))))).)))))...))..((((.....))))..))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold2906.395.1	is_MIRNA
	VAL:	20.69	MeanVal:	271.3978755	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augga-uggacugacaagagacauaggaguuugaucaauuucc
            +++--|+++---+++++-+++++-+++++-++++++++---++
            +++---+++---+++++-+++++|+++++-++++++++-||++
    REV:    uacauggccguccuguuauuugu-uccuuuaacuaguuu--gg
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1441.miRNA:8709	agacauaggaguuugaucaau
                         *********************	14:::34	13--33	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1441.miRNA:8710	acaagagacauaggaguuuga
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1441.miRNA:8711	acauaggaguuugaucaauuu
                             *********************	18:::38	17--37	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1441.miRNA:8712	gagacauaggaguuugaucaa
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1441.miRNA:8713	agagacauaggaguuugauca
                           *********************	16:::36	15--35	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1441.miRNA:8714	aagagacauaggaguuugauc
>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1441
	gauggauggacugacaagagacauaggaguuugaucaauuuccuuauugguuugaucaauuuccuuguuuauuguccugccgguacaugcuuugugagaucgaua
	.(((..(((...(((((.(((((.(((((.((((((((...((.....)).)))))))).)))))))))).)))))...)))...))).................

###########################################################################################################################

>scaffold2906.399.0	is_MIRNA
	VAL:	114.21	MeanVal:	1497.8575925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggacugacaagagacauaggaguuugaucaauuucc
            ++---+++++-+++++-+++++-++++++++---++
            ++---+++++-+++++|+++++-++++++++-||++
    REV:    ccguccuguuauuugu-uccuuuaacuaguuu--gg
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1442.miRNA:8715	agacauaggaguuugaucaau
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1442.miRNA:8716	acaagagacauaggaguuuga
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1442.miRNA:8717	acauaggaguuugaucaauuu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1442.miRNA:8718	agagacauaggaguuugauca
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1442.miRNA:8719	gagacauaggaguuugaucaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1442.miRNA:8720	caagagacauaggaguuugau
>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1442
	gauggacugacaagagacauaggaguuugaucaauuuccuuauugguuugaucaauuuccuuguuuauuguccugccgguacaugcuuugugagaucg
	(((((...(((((.(((((.(((((.((((((((...((.....)).)))))))).)))))))))).)))))...))..((((.....))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold2906.402.0	is_MIRNA
	VAL:	114.21	MeanVal:	1497.8575925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggacugacaagagacauaggaguuugaucaauuucc
            ++---+++++-+++++-+++++-++++++++---++
            ++---+++++-+++++|+++++-++++++++-||++
    REV:    ccguccuguuauuugu-uccuuuaacuaguuu--gg
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1443.miRNA:8721	agacauaggaguuugaucaau
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1443.miRNA:8722	acaagagacauaggaguuuga
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1443.miRNA:8723	acauaggaguuugaucaauuu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1443.miRNA:8724	agagacauaggaguuugauca
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1443.miRNA:8725	gagacauaggaguuugaucaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1443.miRNA:8726	caagagacauaggaguuugau
>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1443
	ggacugacaagagacauaggaguuugaucaauuuccuuauugguuugaucaauuuccuuguuuauuguccugccgguacaugcuuuguga
	((...(((((.(((((.(((((.((((((((...((.....)).)))))))).)))))))))).)))))...))..((((.....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2906.407.0	is_MIRNA
	VAL:	350571.64	MeanVal:	4597747.118929	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacaagagacauaggaguuugaucaauuucc
            +++++-+++++-+++++-++++++++---++
            +++++-+++++|+++++-++++++++-||++
    REV:    cuguuauuugu-uccuuuaacuaguuu--gg
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1444.miRNA:8727	agacauaggaguuugaucaau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1444.miRNA:8728	acaagagacauaggaguuuga
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1444.miRNA:8729	acauaggaguuugaucaauuu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1444.miRNA:8730	agagacauaggaguuugauca
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1444.miRNA:8731	gagacauaggaguuugaucaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1444.miRNA:8732	caagagacauaggaguuugau
>>scaffold2906.Lu0910.pre-miRNA:1444
	gacaagagacauaggaguuugaucaauuuccuuauugguuugaucaauuuccuuguuuauuguccugccgguacaugcuuugugagaucga
	(((((.(((((.(((((.((((((((...((.....)).)))))))).)))))))))).)))))....((((.(((.....)))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2934.196.0	is_MIRNA
	VAL:	1.64	MeanVal:	12.6200195	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugcaauauuuauauugg-cagaacauuau--gccaaggugcauggug-cau
            ++++++++-+++++--+++|+++--++++--||+++--+++++--++++|+++
            ++++++++|+++++--+++-+++--++++----+++--+++++||++++-+++
    REV:    ccacguua-agauagugccugucacguggcccucggaaccaug--ccacggua
                 *********************	6:::26	6--25	>>scaffold2934.Lu0910.pre-miRNA:1445.miRNA:8733	aauauuuauauugg-cagaac
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2934.Lu0910.pre-miRNA:1445.miRNA:8734	caauauuuauauugg-cagaa
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold2934.Lu0910.pre-miRNA:1445.miRNA:8735	auauuuauauugg-cagaaca
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2934.Lu0910.pre-miRNA:1445.miRNA:8736	ugcaauauuuauauugg-cag
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2934.Lu0910.pre-miRNA:1445.miRNA:8737	gugcaauauuuauauugg-ca
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2934.Lu0910.pre-miRNA:1445.miRNA:8738	gcaauauuuauauugg-caga
>>scaffold2934.Lu0910.pre-miRNA:1445
	cgcacguugcguugugcauuguggaaguguaaaauacgaaggugcaauauuuauauuggcagaacauuaugccaaggugcauggugcaugguaaaauggcaccguaccaaggcucccggugcacuguccgugauagaauugcaccauaccauagugcaugggagauagugaauuguggaaccgugucauaauaauuuuaacagugcauauuuguagugcacccuaauaaggugaaaagugcaagguggauaguugaaguguaccauaccaacgugcacuguccauaguguaagugcacca
	.((((...(((.((((((((((.(((((.((..(((((..((((((((.(((((..((((((..((((..(((..(((((..(((((((......))).)))))))))..)))....))))..))).)))..)))))))))))))...(((((((.(((........))).)))))))...)))))..))...))))).))))))))))..))).))))..........((((.....((((..((((((......(((((((.........)))))))))))))..))))....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2934.207.0	is_MIRNA
	VAL:	1.64	MeanVal:	12.6200195	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugcaauauuuauauugg-cagaacauuau--gccaaggugcauggug-cau
            ++++++++-+++++--+++|+++--++++--||+++--+++++--++++|+++
            ++++++++|+++++--+++-+++--++++----+++--+++++||++++-+++
    REV:    ccacguua-agauagugccugucacguggcccucggaaccaug--ccacggua
                 *********************	6:::26	6--25	>>scaffold2934.Lu0910.pre-miRNA:1446.miRNA:8739	aauauuuauauugg-cagaac
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold2934.Lu0910.pre-miRNA:1446.miRNA:8740	caauauuuauauugg-cagaa
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold2934.Lu0910.pre-miRNA:1446.miRNA:8741	auauuuauauugg-cagaaca
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold2934.Lu0910.pre-miRNA:1446.miRNA:8742	ugcaauauuuauauugg-cag
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold2934.Lu0910.pre-miRNA:1446.miRNA:8743	gugcaauauuuauauugg-ca
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold2934.Lu0910.pre-miRNA:1446.miRNA:8744	gcaauauuuauauugg-caga
>>scaffold2934.Lu0910.pre-miRNA:1446
	uugugcauuguggaaguguaaaauacgaaggugcaauauuuauauuggcagaacauuaugccaaggugcauggugcaugguaaaauggcaccguaccaaggcucccggugcacuguccgugauagaauugcaccauaccauagugcaugggagauagugaauuguggaaccgugucauaauaauuuuaacagugcauauuuguagugcacccuaauaaggugaaaagugcaagguggauaguugaaguguaccauaccaacgugcacuguccauaguguaagugcacc
	.((((((((((.(((((.((..(((((..((((((((.(((((..((((((..((((..(((..(((((..(((((((......))).)))))))))..)))....))))..))).)))..)))))))))))))...(((((((.(((........))).)))))))...)))))..))...))))).))))))))))......(((((((((....))).......((((..((((((......(((((((.........)))))))))))))..)))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2970.1852.0	is_MIRNA
	VAL:	2.25	MeanVal:	24.4943383333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagaua--gagauuacauucuuacauaa-gcuuguuauucucua
            +++--++-||++++---+++--++++++++|+++-----+++++++
            +++--++---++++---+++--++++++++-+++|||||+++++++
    REV:    cucgguaguacuuuuagguaccaauguauuacgg-----aagaggu
                      *********************	11:::31	9--28	>>scaffold2970.Lu0910.pre-miRNA:1447.miRNA:8745	gagauuacauucuuacauaa-
                       *********************	12:::32	10--29	>>scaffold2970.Lu0910.pre-miRNA:1447.miRNA:8746	agauuacauucuuacauaa-g
                     *********************	10:::30	9--28	>>scaffold2970.Lu0910.pre-miRNA:1447.miRNA:8747	-gagauuacauucuuacauaa
                        *********************	13:::33	11--30	>>scaffold2970.Lu0910.pre-miRNA:1447.miRNA:8748	gauuacauucuuacauaa-gc
                         *********************	14:::34	12--31	>>scaffold2970.Lu0910.pre-miRNA:1447.miRNA:8749	auuacauucuuacauaa-gcu
                    *********************	9:::29	9--27	>>scaffold2970.Lu0910.pre-miRNA:1447.miRNA:8750	--gagauuacauucuuacaua
>>scaffold2970.Lu0910.pre-miRNA:1447
	agagagauagagauuacauucuuacauaagcuuguuauucucuaaucaauucacaguuuauuuugaggaauugaaauagaauuucugaggaauuuugagguggagaaggcauuauguaaccauggauuuucaugauggcuca
	.(((..((.((((...(((..(((((((((((.....(((((((.(((((((.(((......)))..)))))))..((((((((.....))))))))...)))))))))).))))))))..)))...))))...))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold2977.359.0	is_MIRNA
	VAL:	1.87	MeanVal:	5.852182	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaugcucacuaucaaguaguuuaaau---uc-guauauguucc
            +++++++--------+++-+++++---|||++|+++++++++++
            +++++++-----|||+++-+++++------++-+++++++++++
    REV:    uguacgaaacaa---ucaacaaauaaacacagccauauacaagg
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold2977.Lu0910.pre-miRNA:1448.miRNA:8751	augcucacuaucaaguaguuu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold2977.Lu0910.pre-miRNA:1448.miRNA:8752	ugcucacuaucaaguaguuua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold2977.Lu0910.pre-miRNA:1448.miRNA:8753	caugcucacuaucaaguaguu
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2977.Lu0910.pre-miRNA:1448.miRNA:8754	ucacuaucaaguaguuuaaau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold2977.Lu0910.pre-miRNA:1448.miRNA:8755	gcucacuaucaaguaguuuaa
>>scaffold2977.Lu0910.pre-miRNA:1448
	agcaugcucacuaucaaguaguuuaaauucguauauguuccuaaguuggaacauauaccgacacaaauaaacaacuaacaaagcaugua
	.(((((((........(((.(((((...(((((((((((((......))))))))))).))......))))).))).....))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2985.10.2	is_MIRNA
	VAL:	51.63	MeanVal:	903.259852	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaug
            ++++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++--------++++++++++
            ++++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++----||||++++++++++
    REV:    cguaucccguaccaccuucacgugguaugcuucaacauguuacguaucacguuuacauuauacgauua----cacgugguac
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1449.miRNA:8756	auaguggaagugcacuaugcc
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1449.miRNA:8757	uaguggaagugcacuaugccc
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1449.miRNA:8758	aguggaagugcacuaugccca
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1449.miRNA:8759	ggaagugcaaaauacaaaguu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1449.miRNA:8760	gaagugcaaaauacaaaguug
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1449.miRNA:8761	uggaagugcaaaauacaaagu
>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1449
	acacuacacgguggauggugaaagugcacuguaccaagguguacuuugcauaguggcagugcucuauaccaacguuaacgaagcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaugccaagguguacuugaguuugauccuugauuccacaaaauugauggucuuuucguugagugcauucgagaggucucgggugucuggcacuuugaaaccuuguuuaggaacuacugagaugaccucaucaacuucuaacaagaacuguauaccuucguacgaugaacuuccauaaggaaccacacauggugcacauuagcauauuacauuugcacuaugcauuguacaacuucguauggugcacuuccaccaugcccuaugcaccauguagcuugugaccuuuucacgguacaccuugguauggugcaauucgacuaa
	.((((....))))..(((((((..(((((((((((((((((((((.((....((.((((.(((.(((.....((....))..((((((.((((((((((((((((..((((.((((((....((((((((((.(((((...(((((........((((((((((..(((((((((..(((...((((.((((((......)))))).))))..)))...(((((((((((((....))))))).....))))))......((((.((((((.....((((.....)))).....))))))))))....)))))))))............((((....)))).....))))))))))....)))))...))))).))))))))))....)))))).))))..)))))))))))))))).))))))...))).))))))).)).....)).))))))))))))))))))))).))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2985.18.2	is_MIRNA
	VAL:	51.63	MeanVal:	903.259852	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaug
            ++++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++--------++++++++++
            ++++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++----||||++++++++++
    REV:    cguaucccguaccaccuucacgugguaugcuucaacauguuacguaucacguuuacauuauacgauua----cacgugguac
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1450.miRNA:8762	auaguggaagugcacuaugcc
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1450.miRNA:8763	uaguggaagugcacuaugccc
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1450.miRNA:8764	aguggaagugcacuaugccca
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1450.miRNA:8765	ggaagugcaaaauacaaaguu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1450.miRNA:8766	gaagugcaaaauacaaaguug
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1450.miRNA:8767	uggaagugcaaaauacaaagu
>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1450
	cgguggauggugaaagugcacuguaccaagguguacuuugcauaguggcagugcucuauaccaacguuaacgaagcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaugccaagguguacuugaguuugauccuugauuccacaaaauugauggucuuuucguugagugcauucgagaggucucgggugucuggcacuuugaaaccuuguuuaggaacuacugagaugaccucaucaacuucuaacaagaacuguauaccuucguacgaugaacuuccauaaggaaccacacauggugcacauuagcauauuacauuugcacuaugcauuguacaacuucguauggugcacuuccaccaugcccuaugcaccauguagcuugugaccuuuucacgguacaccuugguauggugcaauucgacuaacaacuaaccc
	.(((...(((((((..(((((((((((((((((((((.((....((.((((.(((.(((.....((....))..((((((.((((((((((((((((..((((.((((((....((((((((((.(((((...(((((........((((((((((..(((((((((..(((...((((.((((((......)))))).))))..)))...(((((((((((((....))))))).....))))))......((((.((((((.....((((.....)))).....))))))))))....)))))))))............((((....)))).....))))))))))....)))))...))))).))))))))))....)))))).))))..)))))))))))))))).))))))...))).))))))).)).....)).))))))))))))))))))))).))).))))...))).....

###########################################################################################################################

>scaffold2985.29.2	is_MIRNA
	VAL:	51.63	MeanVal:	903.259852	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaug
            ++++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++--------++++++++++
            ++++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++----||||++++++++++
    REV:    cguaucccguaccaccuucacgugguaugcuucaacauguuacguaucacguuuacauuauacgauua----cacgugguac
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1451.miRNA:8768	auaguggaagugcacuaugcc
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1451.miRNA:8769	uaguggaagugcacuaugccc
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1451.miRNA:8770	aguggaagugcacuaugccca
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1451.miRNA:8771	ggaagugcaaaauacaaaguu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1451.miRNA:8772	gaagugcaaaauacaaaguug
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1451.miRNA:8773	uggaagugcaaaauacaaagu
>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1451
	gaaagugcacuguaccaagguguacuuugcauaguggcagugcucuauaccaacguuaacgaagcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaugccaagguguacuugaguuugauccuugauuccacaaaauugauggucuuuucguugagugcauucgagaggucucgggugucuggcacuuugaaaccuuguuuaggaacuacugagaugaccucaucaacuucuaacaagaacuguauaccuucguacgaugaacuuccauaaggaaccacacauggugcacauuagcauauuacauuugcacuaugcauuguacaacuucguauggugcacuuccaccaugcccuaugcaccauguagcuugugaccuuuucacgguacaccuugguauggugcaauucg
	(((..(((((((((((((((((((((.((....((.((((.(((.(((.....((....))..((((((.((((((((((((((((..((((.((((((....((((((((((.(((((...(((((........((((((((((..(((((((((..(((...((((.((((((......)))))).))))..)))...(((((((((((((....))))))).....))))))......((((.((((((.....((((.....)))).....))))))))))....)))))))))............((((....)))).....))))))))))....)))))...))))).))))))))))....)))))).))))..)))))))))))))))).))))))...))).))))))).)).....)).))))))))))))))))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2985.59.1	is_MIRNA
	VAL:	13.50	MeanVal:	218.3258555	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaacgaa-gcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugc
            ++++-----|++++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++
            ++++------++++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++
    REV:    cgauguaccacguaucccguaccaccuucacgugguaugcuucaacauguuacguaucacguuuacauuauacg
                                    *********************	25:::45	24--44	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1452.miRNA:8774	ggaagugcaaaauacaaaguu
                                     *********************	26:::46	25--45	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1452.miRNA:8775	gaagugcaaaauacaaaguug
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1452.miRNA:8776	uggaagugcaaaauacaaagu
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1452.miRNA:8777	auguauaguggaagugcacua
                                      *********************	27:::47	26--46	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1452.miRNA:8778	aagugcaaaauacaaaguuga
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1452.miRNA:8779	uauguauaguggaagugcacu
>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1452
	auaguggcagugcucuauaccaacguuaacgaagcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaugccaagguguacuugaguuugauccuugauuccacaaaauugauggucuuuucguugagugcauucgagaggucucgggugucuggcacuuugaaaccuuguuuaggaacuacugagaugaccucaucaacuucuaacaagaacuguauaccuucguacgaugaacuuccauaaggaaccacacauggugcacauuagcauauuacauuugcacuaugcauuguacaacuucguauggugcacuuccaccaugcccuaugcaccauguagcuugugaccuuuucacgguacaccuugguauggugcaauucgacuaa
	.((((.....(((.(((((((((.((((.....((((((.((((((((((((((((..((((.((((((....((((((((((.(((((...(((((((....))((((((((((..(((((((((..(((...((((.((((((......)))))).))))..)))...(((((((((((((....))))))).....))))))......((((.((((((.....((((.....)))).....))))))))))....)))))))))............((((....)))).....))))))))))....)))))...))))).))))))))))....)))))).))))..)))))))))))))))).))))))......))))..((((((.......))).))).))))))))).))).....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2985.59.2	is_MIRNA
	VAL:	13.50	MeanVal:	218.3258555	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaacgaa-gcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugc
            ++++-----|++++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++
            ++++------++++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++
    REV:    cgauguaccacguaucccguaccaccuucacgugguaugcuucaacauguuacguaucacguuuacauuauacg
                                    *********************	25:::45	24--44	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1453.miRNA:8780	ggaagugcaaaauacaaaguu
                                     *********************	26:::46	25--45	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1453.miRNA:8781	gaagugcaaaauacaaaguug
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1453.miRNA:8782	uggaagugcaaaauacaaagu
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1453.miRNA:8783	auguauaguggaagugcacua
                                      *********************	27:::47	26--46	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1453.miRNA:8784	aagugcaaaauacaaaguuga
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1453.miRNA:8785	uauguauaguggaagugcacu
>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1453
	auaguggcagugcucuauaccaacguuaacgaagcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaugccaagguguacuugaguuugauccuugauuccacaaaauugauggucuuuucguugagugcauucgagaggucucgggugucuggcacuuugaaaccuuguuuaggaacuacugagaugaccucaucaacuucuaacaagaacuguauaccuucguacgaugaacuuccauaaggaaccacacauggugcacauuagcauauuacauuugcacuaugcauuguacaacuucguauggugcacuuccaccaugcccuaugcaccauguagcuugugaccuuuucacgguacaccuugguauggugcaauucgacuaa
	.((((((...(((.(((((((((.((((.....((((((.((((((((((((((((..((((.((((((....((((((((((.(((((...(((((((....))((((((((((..(((((((((..(((...((((.((((((......)))))).))))..)))...(((((((((((((....))))))).....))))))......((((.((((((.....((((.....)))).....))))))))))....)))))))))............((((....)))).....))))))))))....)))))...))))).))))))))))....)))))).))))..)))))))))))))))).))))))......))))..((((((.......))).))).))))))))).)))..)).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2985.64.0	is_MIRNA
	VAL:	13.50	MeanVal:	218.3258555	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaacgaa-gcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugc
            ++++-----|++++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++
            ++++------++++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++
    REV:    cgauguaccacguaucccguaccaccuucacgugguaugcuucaacauguuacguaucacguuuacauuauacg
                                    *********************	25:::45	24--44	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1454.miRNA:8786	ggaagugcaaaauacaaaguu
                                     *********************	26:::46	25--45	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1454.miRNA:8787	gaagugcaaaauacaaaguug
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1454.miRNA:8788	uggaagugcaaaauacaaagu
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1454.miRNA:8789	auguauaguggaagugcacua
                                      *********************	27:::47	26--46	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1454.miRNA:8790	aagugcaaaauacaaaguuga
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1454.miRNA:8791	uauguauaguggaagugcacu
>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1454
	ggcagugcucuauaccaacguuaacgaagcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaugccaagguguacuugaguuugauccuugauuccacaaaauugauggucuuuucguugagugcauucgagaggucucgggugucuggcacuuugaaaccuuguuuaggaacuacugagaugaccucaucaacuucuaacaagaacuguauaccuucguacgaugaacuuccauaaggaaccacacauggugcacauuagcauauuacauuugcacuaugcauuguacaacuucguauggugcacuuccaccaugcccuaugcaccauguagcuugugaccuuuucacgguacaccuugguauggugcaauucg
	((...(((.(((((((((.((((.....((((((.((((((((((((((((..((((.((((((....((((((((((.(((((...(((((((....))((((((((((..(((((((((..(((...((((.((((((......)))))).))))..)))...(((((((((((((....))))))).....))))))......((((.((((((.....((((.....)))).....))))))))))....)))))))))............((((....)))).....))))))))))....)))))...))))).))))))))))....)))))).))))..)))))))))))))))).))))))......))))..((((((.......))).))).))))))))).)))..)).

###########################################################################################################################

>scaffold2985.64.2	is_MIRNA
	VAL:	1154.60	MeanVal:	20199.747994	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaacgaa-gcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaug
            ++++-----|++++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++--------++++++++++
            ++++------++++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++----||||++++++++++
    REV:    cgauguaccacguaucccguaccaccuucacgugguaugcuucaacauguuacguaucacguuuacauuauacgauua----cacgugguac
                                                                  *********************	55:::75	54--74	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1455.miRNA:8792	auaguggaagugcacuaugcc
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1455.miRNA:8793	uaguggaagugcacuaugccc
                                                                    *********************	57:::77	56--76	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1455.miRNA:8794	aguggaagugcacuaugccca
                                     *********************	26:::46	25--45	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1455.miRNA:8795	gaagugcaaaauacaaaguug
                                    *********************	25:::45	24--44	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1455.miRNA:8796	ggaagugcaaaauacaaaguu
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1455.miRNA:8797	uggaagugcaaaauacaaagu
>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1455
	ggcagugcucuauaccaacguuaacgaagcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaugccaagguguacuugaguuugauccuugauuccacaaaauugauggucuuuucguugagugcauucgagaggucucgggugucuggcacuuugaaaccuuguuuaggaacuacugagaugaccucaucaacuucuaacaagaacuguauaccuucguacgaugaacuuccauaaggaaccacacauggugcacauuagcauauuacauuugcacuaugcauuguacaacuucguauggugcacuuccaccaugcccuaugcaccauguagcuugugaccuuuucacgguacaccuugguauggugcaauucg
	((...(((.(((((((((.((((.....((((((.((((((((((((((((..((((.((((((....((((((((((.(((((...(((((........((((((((((..(((((((((..(((...((((.((((((......)))))).))))..)))...(((((((((((((....))))))).....))))))......((((.((((((.....((((.....)))).....))))))))))....)))))))))............((((....)))).....))))))))))....)))))...))))).))))))))))....)))))).))))..)))))))))))))))).))))))......))))..((((((.......))).))).))))))))).)))..)).

###########################################################################################################################

>scaffold2985.68.0	is_MIRNA
	VAL:	13.50	MeanVal:	218.3258555	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaacgaa-gcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugc
            ++++-----|++++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++
            ++++------++++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++
    REV:    cgauguaccacguaucccguaccaccuucacgugguaugcuucaacauguuacguaucacguuuacauuauacg
                                    *********************	25:::45	24--44	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1456.miRNA:8798	ggaagugcaaaauacaaaguu
                                     *********************	26:::46	25--45	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1456.miRNA:8799	gaagugcaaaauacaaaguug
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1456.miRNA:8800	uggaagugcaaaauacaaagu
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1456.miRNA:8801	auguauaguggaagugcacua
                                      *********************	27:::47	26--46	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1456.miRNA:8802	aagugcaaaauacaaaguuga
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1456.miRNA:8803	uauguauaguggaagugcacu
>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1456
	gugcucuauaccaacguuaacgaagcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaugccaagguguacuugaguuugauccuugauuccacaaaauugauggucuuuucguugagugcauucgagaggucucgggugucuggcacuuugaaaccuuguuuaggaacuacugagaugaccucaucaacuucuaacaagaacuguauaccuucguacgaugaacuuccauaaggaaccacacauggugcacauuagcauauuacauuugcacuaugcauuguacaacuucguauggugcacuuccaccaugcccuaugcaccauguagcuugugaccuuuucacgguacaccuugguauggugcaa
	.(((.(((((((((.((((.....((((((.((((((((((((((((..((((.((((((....((((((((((.(((((...(((((((....))((((((((((..(((((((((..(((...((((.((((((......)))))).))))..)))...(((((((((((((....))))))).....))))))......((((.((((((.....((((.....)))).....))))))))))....)))))))))............((((....)))).....))))))))))....)))))...))))).))))))))))....)))))).))))..)))))))))))))))).))))))......))))..((((((.......))).))).))))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2985.68.2	is_MIRNA
	VAL:	1154.60	MeanVal:	20199.747994	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaacgaa-gcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaug
            ++++-----|++++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++--------++++++++++
            ++++------++++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++----||||++++++++++
    REV:    cgauguaccacguaucccguaccaccuucacgugguaugcuucaacauguuacguaucacguuuacauuauacgauua----cacgugguac
                                                                  *********************	55:::75	54--74	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1457.miRNA:8804	auaguggaagugcacuaugcc
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1457.miRNA:8805	uaguggaagugcacuaugccc
                                                                    *********************	57:::77	56--76	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1457.miRNA:8806	aguggaagugcacuaugccca
                                     *********************	26:::46	25--45	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1457.miRNA:8807	gaagugcaaaauacaaaguug
                                    *********************	25:::45	24--44	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1457.miRNA:8808	ggaagugcaaaauacaaaguu
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1457.miRNA:8809	uggaagugcaaaauacaaagu
>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1457
	gugcucuauaccaacguuaacgaagcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaugccaagguguacuugaguuugauccuugauuccacaaaauugauggucuuuucguugagugcauucgagaggucucgggugucuggcacuuugaaaccuuguuuaggaacuacugagaugaccucaucaacuucuaacaagaacuguauaccuucguacgaugaacuuccauaaggaaccacacauggugcacauuagcauauuacauuugcacuaugcauuguacaacuucguauggugcacuuccaccaugcccuaugcaccauguagcuugugaccuuuucacgguacaccuugguauggugcaa
	.(((.(((((((((.((((.....((((((.((((((((((((((((..((((.((((((....((((((((((.(((((...(((((........((((((((((..(((((((((..(((...((((.((((((......)))))).))))..)))...(((((((((((((....))))))).....))))))......((((.((((((.....((((.....)))).....))))))))))....)))))))))............((((....)))).....))))))))))....)))))...))))).))))))))))....)))))).))))..)))))))))))))))).))))))......))))..((((((.......))).))).))))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold2985.72.1	is_MIRNA
	VAL:	13.50	MeanVal:	218.3258555	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaacgaa-gcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugc
            ++++-----|++++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++
            ++++------++++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++
    REV:    cgauguaccacguaucccguaccaccuucacgugguaugcuucaacauguuacguaucacguuuacauuauacg
                                    *********************	25:::45	24--44	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1458.miRNA:8810	ggaagugcaaaauacaaaguu
                                     *********************	26:::46	25--45	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1458.miRNA:8811	gaagugcaaaauacaaaguug
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1458.miRNA:8812	uggaagugcaaaauacaaagu
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1458.miRNA:8813	auguauaguggaagugcacua
                                      *********************	27:::47	26--46	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1458.miRNA:8814	aagugcaaaauacaaaguuga
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1458.miRNA:8815	uauguauaguggaagugcacu
>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1458
	ucuauaccaacguuaacgaagcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaugccaagguguacuugaguuugauccuugauuccacaaaauugauggucuuuucguugagugcauucgagaggucucgggugucuggcacuuugaaaccuuguuuaggaacuacugagaugaccucaucaacuucuaacaagaacuguauaccuucguacgaugaacuuccauaaggaaccacacauggugcacauuagcauauuacauuugcacuaugcauuguacaacuucguauggugcacuuccaccaugcccuaugcaccauguagcuugugaccuuuucacgguacaccuugguauggu
	.(((((((((.((((.....((((((.((((((((((((((((..((((.((((((....((((((((((.(((((...(((((((....))((((((((((..(((((((((..(((...((((.((((((......)))))).))))..)))...(((((((((((((....))))))).....))))))......((((.((((((.....((((.....)))).....))))))))))....)))))))))............((((....)))).....))))))))))....)))))...))))).))))))))))....)))))).))))..)))))))))))))))).))))))......))))..((((((.......))).))).))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2985.72.2	is_MIRNA
	VAL:	1154.60	MeanVal:	20199.747994	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaacgaa-gcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaug
            ++++-----|++++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++--------++++++++++
            ++++------++++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++----||||++++++++++
    REV:    cgauguaccacguaucccguaccaccuucacgugguaugcuucaacauguuacguaucacguuuacauuauacgauua----cacgugguac
                                                                  *********************	55:::75	54--74	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1459.miRNA:8816	auaguggaagugcacuaugcc
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1459.miRNA:8817	uaguggaagugcacuaugccc
                                                                    *********************	57:::77	56--76	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1459.miRNA:8818	aguggaagugcacuaugccca
                                     *********************	26:::46	25--45	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1459.miRNA:8819	gaagugcaaaauacaaaguug
                                    *********************	25:::45	24--44	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1459.miRNA:8820	ggaagugcaaaauacaaaguu
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1459.miRNA:8821	uggaagugcaaaauacaaagu
>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1459
	ucuauaccaacguuaacgaagcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaugccaagguguacuugaguuugauccuugauuccacaaaauugauggucuuuucguugagugcauucgagaggucucgggugucuggcacuuugaaaccuuguuuaggaacuacugagaugaccucaucaacuucuaacaagaacuguauaccuucguacgaugaacuuccauaaggaaccacacauggugcacauuagcauauuacauuugcacuaugcauuguacaacuucguauggugcacuuccaccaugcccuaugcaccauguagcuugugaccuuuucacgguacaccuugguauggu
	.(((((((((.((((.....((((((.((((((((((((((((..((((.((((((....((((((((((.(((((...(((((........((((((((((..(((((((((..(((...((((.((((((......)))))).))))..)))...(((((((((((((....))))))).....))))))......((((.((((((.....((((.....)))).....))))))))))....)))))))))............((((....)))).....))))))))))....)))))...))))).))))))))))....)))))).))))..)))))))))))))))).))))))......))))..((((((.......))).))).))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2985.82.2	is_MIRNA
	VAL:	62.71	MeanVal:	1097.160436	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaug
            ++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++--------++++++++++
            ++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++----||||++++++++++
    REV:    uaucccguaccaccuucacgugguaugcuucaacauguuacguaucacguuuacauuauacgauua----cacgugguac
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1460.miRNA:8822	auaguggaagugcacuaugcc
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1460.miRNA:8823	uaguggaagugcacuaugccc
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1460.miRNA:8824	aguggaagugcacuaugccca
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1460.miRNA:8825	ggaagugcaaaauacaaaguu
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1460.miRNA:8826	uggaagugcaaaauacaaagu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1460.miRNA:8827	gaagugcaaaauacaaaguug
>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1460
	cguuaacgaagcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaugccaagguguacuugaguuugauccuugauuccacaaaauugauggucuuuucguugagugcauucgagaggucucgggugucuggcacuuugaaaccuuguuuaggaacuacugagaugaccucaucaacuucuaacaagaacuguauaccuucguacgaugaacuuccauaaggaaccacacauggugcacauuagcauauuacauuugcacuaugcauuguacaacuucguauggugcacuuccaccaugcccuaugcaccauguagcuugugaccuuuucacgguacaccuugguauggugcaauucgacuaaca
	.((((.((((..((((.((((((((((((((((..((((.((((((....((((((((((.(((((...(((((........((((((((((..(((((((((..(((...((((.((((((......)))))).))))..)))...(((((((((((((....))))))).....))))))......((((.((((((.....((((.....)))).....))))))))))....)))))))))............((((....)))).....))))))))))....)))))...))))).))))))))))....)))))).))))..)))))))))))))))).))))(((((((...(((.((((((.......))).)))...))))))))))..))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2985.87.2	is_MIRNA
	VAL:	62.71	MeanVal:	1097.160436	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaug
            ++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++--------++++++++++
            ++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++----||||++++++++++
    REV:    uaucccguaccaccuucacgugguaugcuucaacauguuacguaucacguuuacauuauacgauua----cacgugguac
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1461.miRNA:8828	auaguggaagugcacuaugcc
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1461.miRNA:8829	uaguggaagugcacuaugccc
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1461.miRNA:8830	aguggaagugcacuaugccca
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1461.miRNA:8831	ggaagugcaaaauacaaaguu
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1461.miRNA:8832	uggaagugcaaaauacaaagu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1461.miRNA:8833	gaagugcaaaauacaaaguug
>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1461
	acgaagcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaugccaagguguacuugaguuugauccuugauuccacaaaauugauggucuuuucguugagugcauucgagaggucucgggugucuggcacuuugaaaccuuguuuaggaacuacugagaugaccucaucaacuucuaacaagaacuguauaccuucguacgaugaacuuccauaaggaaccacacauggugcacauuagcauauuacauuugcacuaugcauuguacaacuucguauggugcacuuccaccaugcccuaugcaccauguagcuugugaccuuuucacgguacaccuugguauggugcaauucga
	.((((..((((.((((((((((((((((..((((.((((((....((((((((((.(((((...(((((........((((((((((..(((((((((..(((...((((.((((((......)))))).))))..)))...(((((((((((((....))))))).....))))))......((((.((((((.....((((.....)))).....))))))))))....)))))))))............((((....)))).....))))))))))....)))))...))))).))))))))))....)))))).))))..)))))))))))))))).))))(((((((...(((.((((((.......))).)))...))))))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold2985.93.2	is_MIRNA
	VAL:	62.71	MeanVal:	1097.160436	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaug
            ++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++--------++++++++++
            ++++-++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++----||||++++++++++
    REV:    uaucccguaccaccuucacgugguaugcuucaacauguuacguaucacguuuacauuauacgauua----cacgugguac
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1462.miRNA:8834	auaguggaagugcacuaugcc
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1462.miRNA:8835	uaguggaagugcacuaugccc
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1462.miRNA:8836	aguggaagugcacuaugccca
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1462.miRNA:8837	ggaagugcaaaauacaaaguu
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1462.miRNA:8838	uggaagugcaaaauacaaagu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1462.miRNA:8839	gaagugcaaaauacaaaguug
>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1462
	cauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaugccaagguguacuugaguuugauccuugauuccacaaaauugauggucuuuucguugagugcauucgagaggucucgggugucuggcacuuugaaaccuuguuuaggaacuacugagaugaccucaucaacuucuaacaagaacuguauaccuucguacgaugaacuuccauaaggaaccacacauggugcacauuagcauauuacauuugcacuaugcauuguacaacuucguauggugcacuuccaccaugcccuaugcaccauguagcuugugaccuuuucacgguacaccuugguauggugca
	.((((.((((((((((((((((..((((.((((((....((((((((((.(((((...(((((........((((((((((..(((((((((..(((...((((.((((((......)))))).))))..)))...(((((((((((((....))))))).....))))))......((((.((((((.....((((.....)))).....))))))))))....)))))))))............((((....)))).....))))))))))....)))))...))))).))))))))))....)))))).))))..)))))))))))))))).))))(((((((...(((.((((((.......))).)))...)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold2985.99.2	is_MIRNA
	VAL:	76.70	MeanVal:	1341.8192635	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaug
            ++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++--------++++++++++
            ++++++++++++++++--++++-++++++----++++++++++-+++++---+++++----||||++++++++++
    REV:    cguaccaccuucacgugguaugcuucaacauguuacguaucacguuuacauuauacgauua----cacgugguac
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1463.miRNA:8840	auaguggaagugcacuaugcc
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1463.miRNA:8841	uaguggaagugcacuaugccc
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1463.miRNA:8842	aguggaagugcacuaugccca
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1463.miRNA:8843	uggaagugcaaaauacaaagu
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1463.miRNA:8844	ggaagugcaaaauacaaaguu
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1463.miRNA:8845	gaagugcaaaauacaaaguug
>>scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1463
	gcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaugccaagguguacuugaguuugauccuugauuccacaaaauugauggucuuuucguugagugcauucgagaggucucgggugucuggcacuuugaaaccuuguuuaggaacuacugagaugaccucaucaacuucuaacaagaacuguauaccuucguacgaugaacuuccauaaggaaccacacauggugcacauuagcauauuacauuugcacuaugcauuguacaacuucguauggugcacuuccaccaugcccuaugcaccauguagcuugugaccuuuucacgguacaccuugguauggugcaa
	((((((((((((((((..((((.((((((....((((((((((.(((((...(((((........((((((((((..(((((((((..(((...((((.((((((......)))))).))))..)))...(((((((((((((....))))))).....))))))......((((.((((((.....((((.....)))).....))))))))))....)))))))))............((((....)))).....))))))))))....)))))...))))).))))))))))....)))))).))))..))))))))))))))))....((((((((...(((.((((((.......))).)))...))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6509.0	is_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	22.4870553333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuguuccguaa----------------------ggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            +++-++++++++||||||||||||||||||||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++------++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            +++|++++++++----------------------++++++++++++++++++++++++++++++++++++------++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    aga-aagguauuuaaaaaaaaaaaaaaauucuuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
                                                         *********************	46:::66	24--44	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1464.miRNA:8846	cguuacauaagccuuacguaa
                                                           *********************	48:::68	26--46	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1464.miRNA:8847	uuacauaagccuuacguaauu
                                                *********************	37:::57	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1464.miRNA:8848	aacaacugccguuacauaagc
                                                          *********************	47:::67	25--45	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1464.miRNA:8849	guuacauaagccuuacguaau
                                                        *********************	45:::65	23--43	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1464.miRNA:8850	ccguuacauaagccuuacgua
                                                   *********************	40:::60	18--38	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1464.miRNA:8851	aacugccguuacauaagccuu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1464
	agguuuaccagguagcguuacguaaaggacaacuaucguuacguaagcuuuacguaacggucuuuacucuuacauaacaggaaaaacuaagucuguuccguaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	.((....)).((.(((........((((((......(((((((((.....))))))))))))))).(((((((((((.((...........(((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((......(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))......))))))))))))))))))))))))))))))))))))......................)))))))))))............(((((((((((.....))))))))))).....)).)))))))))))..........)))....)).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6509.1	is_MIRNA
	VAL:	1.43	MeanVal:	23.168726	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuguuccguaa----------------------ggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            +++-++++++++||||||||||||||||||||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            +++|++++++++----------------------++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    aga-aagguauuuaaaaaaaaaaaaaaauucuuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
                                                         *********************	46:::66	24--44	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1465.miRNA:8852	cguuacauaagccuuacguaa
                                                           *********************	48:::68	26--46	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1465.miRNA:8853	uuacauaagccuuacguaauu
                                                *********************	37:::57	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1465.miRNA:8854	aacaacugccguuacauaagc
                                                          *********************	47:::67	25--45	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1465.miRNA:8855	guuacauaagccuuacguaau
                                                        *********************	45:::65	23--43	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1465.miRNA:8856	ccguuacauaagccuuacgua
                                                   *********************	40:::60	18--38	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1465.miRNA:8857	aacugccguuacauaagccuu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1465
	agguuuaccagguagcguuacguaaaggacaacuaucguuacguaagcuuuacguaacggucuuuacucuuacauaacaggaaaaacuaagucuguuccguaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	.((....)).((.(((........((((((......(((((((((.....))))))))))))))).(((((((((((.((...........(((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..((..(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))..))..))))))))))))))))))))))))))))))))))))......................)))))))))))............(((((((((((.....))))))))))).....)).)))))))))))..........)))....)).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6518.0	is_MIRNA
	VAL:	1.43	MeanVal:	23.168726	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuguuccguaa----------------------ggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            +++-++++++++||||||||||||||||||||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            +++|++++++++----------------------++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    aga-aagguauuuaaaaaaaaaaaaaaauucuuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
                                                         *********************	46:::66	24--44	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1466.miRNA:8858	cguuacauaagccuuacguaa
                                                           *********************	48:::68	26--46	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1466.miRNA:8859	uuacauaagccuuacguaauu
                                                *********************	37:::57	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1466.miRNA:8860	aacaacugccguuacauaagc
                                                          *********************	47:::67	25--45	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1466.miRNA:8861	guuacauaagccuuacguaau
                                                        *********************	45:::65	23--43	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1466.miRNA:8862	ccguuacauaagccuuacgua
                                                   *********************	40:::60	18--38	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1466.miRNA:8863	aacugccguuacauaagccuu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1466
	agguagcguuacguaaaggacaacuaucguuacguaagcuuuacguaacggucuuuacucuuacauaacaggaaaaacuaagucuguuccguaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	.((.(((........((((((......(((((((((.....))))))))))))))).(((((((((((.((...........(((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..((..(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))..))..))))))))))))))))))))))))))))))))))))......................)))))))))))............(((((((((((.....))))))))))).....)).)))))))))))..........)))....)).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6518.1	is_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	22.4870553333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuguuccguaa----------------------ggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            +++-++++++++||||||||||||||||||||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++------++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            +++|++++++++----------------------++++++++++++++++++++++++++++++++++++------++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    aga-aagguauuuaaaaaaaaaaaaaaauucuuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
                                                         *********************	46:::66	24--44	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1467.miRNA:8864	cguuacauaagccuuacguaa
                                                           *********************	48:::68	26--46	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1467.miRNA:8865	uuacauaagccuuacguaauu
                                                *********************	37:::57	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1467.miRNA:8866	aacaacugccguuacauaagc
                                                          *********************	47:::67	25--45	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1467.miRNA:8867	guuacauaagccuuacguaau
                                                        *********************	45:::65	23--43	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1467.miRNA:8868	ccguuacauaagccuuacgua
                                                   *********************	40:::60	18--38	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1467.miRNA:8869	aacugccguuacauaagccuu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1467
	agguagcguuacguaaaggacaacuaucguuacguaagcuuuacguaacggucuuuacucuuacauaacaggaaaaacuaagucuguuccguaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	.((.(((........((((((......(((((((((.....))))))))))))))).(((((((((((.((...........(((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((......(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))......))))))))))))))))))))))))))))))))))))......................)))))))))))............(((((((((((.....))))))))))).....)).)))))))))))..........)))....)).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6534.0	is_MIRNA
	VAL:	1.43	MeanVal:	23.168726	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuguuccguaa----------------------ggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            +++-++++++++||||||||||||||||||||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            +++|++++++++----------------------++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    aga-aagguauuuaaaaaaaaaaaaaaauucuuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
                                                         *********************	46:::66	24--44	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1468.miRNA:8870	cguuacauaagccuuacguaa
                                                           *********************	48:::68	26--46	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1468.miRNA:8871	uuacauaagccuuacguaauu
                                                *********************	37:::57	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1468.miRNA:8872	aacaacugccguuacauaagc
                                                          *********************	47:::67	25--45	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1468.miRNA:8873	guuacauaagccuuacguaau
                                                        *********************	45:::65	23--43	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1468.miRNA:8874	ccguuacauaagccuuacgua
                                                   *********************	40:::60	18--38	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1468.miRNA:8875	aacugccguuacauaagccuu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1468
	aggacaacuaucguuacguaagcuuuacguaacggucuuuacucuuacauaacaggaaaaacuaagucuguuccguaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	.(((.....(((((((((((.....))))))))))).....(((((((((((.((...........(((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..((..(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))..))..))))))))))))))))))))))))))))))))))))......................)))))))))))............(((((((((((.....))))))))))).....)).)))))))))))................))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6534.1	is_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	22.4870553333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuguuccguaa----------------------ggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            +++-++++++++||||||||||||||||||||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++------++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            +++|++++++++----------------------++++++++++++++++++++++++++++++++++++------++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    aga-aagguauuuaaaaaaaaaaaaaaauucuuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
                                                         *********************	46:::66	24--44	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1469.miRNA:8876	cguuacauaagccuuacguaa
                                                           *********************	48:::68	26--46	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1469.miRNA:8877	uuacauaagccuuacguaauu
                                                *********************	37:::57	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1469.miRNA:8878	aacaacugccguuacauaagc
                                                          *********************	47:::67	25--45	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1469.miRNA:8879	guuacauaagccuuacguaau
                                                        *********************	45:::65	23--43	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1469.miRNA:8880	ccguuacauaagccuuacgua
                                                   *********************	40:::60	18--38	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1469.miRNA:8881	aacugccguuacauaagccuu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1469
	aggacaacuaucguuacguaagcuuuacguaacggucuuuacucuuacauaacaggaaaaacuaagucuguuccguaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	.(((.....(((((((((((.....))))))))))).....(((((((((((.((...........(((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((......(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))......))))))))))))))))))))))))))))))))))))......................)))))))))))............(((((((((((.....))))))))))).....)).)))))))))))................))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6542.0	is_MIRNA
	VAL:	1.43	MeanVal:	23.168726	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuguuccguaa----------------------ggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            +++-++++++++||||||||||||||||||||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            +++|++++++++----------------------++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    aga-aagguauuuaaaaaaaaaaaaaaauucuuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
                                                         *********************	46:::66	24--44	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1470.miRNA:8882	cguuacauaagccuuacguaa
                                                           *********************	48:::68	26--46	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1470.miRNA:8883	uuacauaagccuuacguaauu
                                                *********************	37:::57	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1470.miRNA:8884	aacaacugccguuacauaagc
                                                          *********************	47:::67	25--45	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1470.miRNA:8885	guuacauaagccuuacguaau
                                                        *********************	45:::65	23--43	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1470.miRNA:8886	ccguuacauaagccuuacgua
                                                   *********************	40:::60	18--38	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1470.miRNA:8887	aacugccguuacauaagccuu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1470
	uaucguuacguaagcuuuacguaacggucuuuacucuuacauaacaggaaaaacuaagucuguuccguaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagagg
	.(((((((((((.....))))))))))).....(((((((((((.((...........(((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..((..(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))..))..))))))))))))))))))))))))))))))))))))......................)))))))))))............(((((((((((.....))))))))))).....)).))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6542.1	is_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	22.4870553333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuguuccguaa----------------------ggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            +++-++++++++||||||||||||||||||||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++------++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            +++|++++++++----------------------++++++++++++++++++++++++++++++++++++------++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    aga-aagguauuuaaaaaaaaaaaaaaauucuuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
                                                         *********************	46:::66	24--44	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1471.miRNA:8888	cguuacauaagccuuacguaa
                                                           *********************	48:::68	26--46	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1471.miRNA:8889	uuacauaagccuuacguaauu
                                                *********************	37:::57	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1471.miRNA:8890	aacaacugccguuacauaagc
                                                          *********************	47:::67	25--45	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1471.miRNA:8891	guuacauaagccuuacguaau
                                                        *********************	45:::65	23--43	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1471.miRNA:8892	ccguuacauaagccuuacgua
                                                   *********************	40:::60	18--38	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1471.miRNA:8893	aacugccguuacauaagccuu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1471
	uaucguuacguaagcuuuacguaacggucuuuacucuuacauaacaggaaaaacuaagucuguuccguaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagagg
	.(((((((((((.....))))))))))).....(((((((((((.((...........(((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((......(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))......))))))))))))))))))))))))))))))))))))......................)))))))))))............(((((((((((.....))))))))))).....)).))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6565.0	is_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	22.4870553333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuguuccguaa----------------------ggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            +++-++++++++||||||||||||||||||||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++------++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            +++|++++++++----------------------++++++++++++++++++++++++++++++++++++------++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    aga-aagguauuuaaaaaaaaaaaaaaauucuuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
                                                         *********************	46:::66	24--44	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1472.miRNA:8894	cguuacauaagccuuacguaa
                                                           *********************	48:::68	26--46	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1472.miRNA:8895	uuacauaagccuuacguaauu
                                                *********************	37:::57	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1472.miRNA:8896	aacaacugccguuacauaagc
                                                          *********************	47:::67	25--45	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1472.miRNA:8897	guuacauaagccuuacguaau
                                                        *********************	45:::65	23--43	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1472.miRNA:8898	ccguuacauaagccuuacgua
                                                   *********************	40:::60	18--38	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1472.miRNA:8899	aacugccguuacauaagccuu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1472
	acggucuuuacucuuacauaacaggaaaaacuaagucuguuccguaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	.(((......(((((((((((.((...........(((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((......(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))......))))))))))))))))))))))))))))))))))))......................)))))))))))............(((((((((((.....))))))))))).....)).)))))))))))((........)).....)))

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6565.1	is_MIRNA
	VAL:	1.43	MeanVal:	23.168726	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuguuccguaa----------------------ggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            +++-++++++++||||||||||||||||||||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            +++|++++++++----------------------++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    aga-aagguauuuaaaaaaaaaaaaaaauucuuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
                                                         *********************	46:::66	24--44	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:8900	cguuacauaagccuuacguaa
                                                           *********************	48:::68	26--46	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:8901	uuacauaagccuuacguaauu
                                                *********************	37:::57	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:8902	aacaacugccguuacauaagc
                                                          *********************	47:::67	25--45	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:8903	guuacauaagccuuacguaau
                                                        *********************	45:::65	23--43	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:8904	ccguuacauaagccuuacgua
                                                   *********************	40:::60	18--38	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:8905	aacugccguuacauaagccuu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1473
	acggucuuuacucuuacauaacaggaaaaacuaagucuguuccguaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	.(((......(((((((((((.((...........(((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..((..(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))..))..))))))))))))))))))))))))))))))))))))......................)))))))))))............(((((((((((.....))))))))))).....)).)))))))))))((........)).....)))

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6574.0	is_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	22.4870553333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuguuccguaa----------------------ggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            +++-++++++++||||||||||||||||||||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++------++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            +++|++++++++----------------------++++++++++++++++++++++++++++++++++++------++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    aga-aagguauuuaaaaaaaaaaaaaaauucuuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
                                                         *********************	46:::66	24--44	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1474.miRNA:8906	cguuacauaagccuuacguaa
                                                           *********************	48:::68	26--46	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1474.miRNA:8907	uuacauaagccuuacguaauu
                                                *********************	37:::57	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1474.miRNA:8908	aacaacugccguuacauaagc
                                                          *********************	47:::67	25--45	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1474.miRNA:8909	guuacauaagccuuacguaau
                                                        *********************	45:::65	23--43	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1474.miRNA:8910	ccguuacauaagccuuacgua
                                                   *********************	40:::60	18--38	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1474.miRNA:8911	aacugccguuacauaagccuu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1474
	acucuuacauaacaggaaaaacuaagucuguuccguaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagagg
	.(((((((((((.((...........(((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((......(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))......))))))))))))))))))))))))))))))))))))......................)))))))))))............(((((((((((.....))))))))))).....)).))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6574.1	is_MIRNA
	VAL:	1.43	MeanVal:	23.168726	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuguuccguaa----------------------ggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            +++-++++++++||||||||||||||||||||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            +++|++++++++----------------------++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    aga-aagguauuuaaaaaaaaaaaaaaauucuuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
                                                         *********************	46:::66	24--44	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1475.miRNA:8912	cguuacauaagccuuacguaa
                                                           *********************	48:::68	26--46	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1475.miRNA:8913	uuacauaagccuuacguaauu
                                                *********************	37:::57	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1475.miRNA:8914	aacaacugccguuacauaagc
                                                          *********************	47:::67	25--45	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1475.miRNA:8915	guuacauaagccuuacguaau
                                                        *********************	45:::65	23--43	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1475.miRNA:8916	ccguuacauaagccuuacgua
                                                   *********************	40:::60	18--38	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1475.miRNA:8917	aacugccguuacauaagccuu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1475
	acucuuacauaacaggaaaaacuaagucuguuccguaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagagg
	.(((((((((((.((...........(((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..((..(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))..))..))))))))))))))))))))))))))))))))))))......................)))))))))))............(((((((((((.....))))))))))).....)).))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6587.0	is_MIRNA
	VAL:	1.43	MeanVal:	23.168726	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuguuccguaa----------------------ggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            +++-++++++++||||||||||||||||||||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            +++|++++++++----------------------++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    aga-aagguauuuaaaaaaaaaaaaaaauucuuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
                                                         *********************	46:::66	24--44	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1476.miRNA:8918	cguuacauaagccuuacguaa
                                                           *********************	48:::68	26--46	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1476.miRNA:8919	uuacauaagccuuacguaauu
                                                *********************	37:::57	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1476.miRNA:8920	aacaacugccguuacauaagc
                                                          *********************	47:::67	25--45	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1476.miRNA:8921	guuacauaagccuuacguaau
                                                        *********************	45:::65	23--43	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1476.miRNA:8922	ccguuacauaagccuuacgua
                                                   *********************	40:::60	18--38	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1476.miRNA:8923	aacugccguuacauaagccuu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1476
	aggaaaaacuaagucuguuccguaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	.(((((((((...(((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..((..(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))..))..))))))))))))))))))))))))))))))))))))......................)))))))))))............(((((((((((.....))))))))))).....(((((....))))).........)).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6587.1	is_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	22.4870553333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuguuccguaa----------------------ggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            +++-++++++++||||||||||||||||||||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++------++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            +++|++++++++----------------------++++++++++++++++++++++++++++++++++++------++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    aga-aagguauuuaaaaaaaaaaaaaaauucuuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
                                                         *********************	46:::66	24--44	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1477.miRNA:8924	cguuacauaagccuuacguaa
                                                           *********************	48:::68	26--46	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1477.miRNA:8925	uuacauaagccuuacguaauu
                                                *********************	37:::57	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1477.miRNA:8926	aacaacugccguuacauaagc
                                                          *********************	47:::67	25--45	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1477.miRNA:8927	guuacauaagccuuacguaau
                                                        *********************	45:::65	23--43	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1477.miRNA:8928	ccguuacauaagccuuacgua
                                                   *********************	40:::60	18--38	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1477.miRNA:8929	aacugccguuacauaagccuu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1477
	aggaaaaacuaagucuguuccguaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	.(((((((((...(((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((......(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))......))))))))))))))))))))))))))))))))))))......................)))))))))))............(((((((((((.....))))))))))).....(((((....))))).........)).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6599.0	is_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	22.4870553333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuguuccguaa----------------------ggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            +++-++++++++||||||||||||||||||||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++------++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            +++|++++++++----------------------++++++++++++++++++++++++++++++++++++------++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    aga-aagguauuuaaaaaaaaaaaaaaauucuuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
                                                         *********************	46:::66	24--44	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1478.miRNA:8930	cguuacauaagccuuacguaa
                                                           *********************	48:::68	26--46	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1478.miRNA:8931	uuacauaagccuuacguaauu
                                                *********************	37:::57	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1478.miRNA:8932	aacaacugccguuacauaagc
                                                          *********************	47:::67	25--45	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1478.miRNA:8933	guuacauaagccuuacguaau
                                                        *********************	45:::65	23--43	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1478.miRNA:8934	ccguuacauaagccuuacgua
                                                   *********************	40:::60	18--38	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1478.miRNA:8935	aacugccguuacauaagccuu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1478
	gucuguuccguaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	.(((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((......(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))......))))))))))))))))))))))))))))))))))))......................)))))))))))............(((((((((((.....)))))))))))...........((..((((((........))))))..))

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6599.1	is_MIRNA
	VAL:	1.43	MeanVal:	23.168726	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuguuccguaa----------------------ggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            +++-++++++++||||||||||||||||||||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            +++|++++++++----------------------++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    aga-aagguauuuaaaaaaaaaaaaaaauucuuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
                                                         *********************	46:::66	24--44	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1479.miRNA:8936	cguuacauaagccuuacguaa
                                                           *********************	48:::68	26--46	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1479.miRNA:8937	uuacauaagccuuacguaauu
                                                *********************	37:::57	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1479.miRNA:8938	aacaacugccguuacauaagc
                                                          *********************	47:::67	25--45	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1479.miRNA:8939	guuacauaagccuuacguaau
                                                        *********************	45:::65	23--43	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1479.miRNA:8940	ccguuacauaagccuuacgua
                                                   *********************	40:::60	18--38	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1479.miRNA:8941	aacugccguuacauaagccuu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1479
	gucuguuccguaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	.(((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..((..(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))..))..))))))))))))))))))))))))))))))))))))......................)))))))))))............(((((((((((.....)))))))))))...........((..((((((........))))))..))

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6599.2	is_MIRNA
	VAL:	5.90	MeanVal:	95.3143586666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagg-aacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            ++++|++++++++++++++++++++++++++++++++++------++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            ++++-++++++++++++++++++++++++++++++++++------++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    uuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1480.miRNA:8942	cguuacauaagccuuacguaa
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1480.miRNA:8943	uuacauaagccuuacguaauu
                 *********************	6:::26	5--25	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1480.miRNA:8944	aacaacugccguuacauaagc
                           *********************	16:::36	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1480.miRNA:8945	guuacauaagccuuacguaau
                    *********************	9:::29	8--28	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1480.miRNA:8946	aacugccguuacauaagccuu
                         *********************	14:::34	13--33	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1480.miRNA:8947	ccguuacauaagccuuacgua
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1480
	gucuguuccguaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	...........((((((((((((((((((((((((((((((((((((((......(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))......)))))))))))))))))))))))))))))))))).)))).......................(((((((............(((((((((((.....))))))))))).....(((((....)))))............))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6607.0	is_MIRNA
	VAL:	5.90	MeanVal:	95.3143586666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagg-aacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            ++++|++++++++++++++++++++++++++++++++++------++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            ++++-++++++++++++++++++++++++++++++++++------++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    uuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1481.miRNA:8948	cguuacauaagccuuacguaa
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1481.miRNA:8949	uuacauaagccuuacguaauu
                 *********************	6:::26	5--25	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1481.miRNA:8950	aacaacugccguuacauaagc
                           *********************	16:::36	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1481.miRNA:8951	guuacauaagccuuacguaau
                    *********************	9:::29	8--28	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1481.miRNA:8952	aacugccguuacauaagccuu
                         *********************	14:::34	13--33	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1481.miRNA:8953	ccguuacauaagccuuacgua
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1481
	cguaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	...((((((((((((((((((((((((((((((((((((((......(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))......)))))))))))))))))))))))))))))))))).)))).......................(((((((............(((((((((((.....))))))))))).....(((((....)))))............))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6607.1	is_MIRNA
	VAL:	8.65	MeanVal:	139.669796666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagg-aacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            ++++|++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            ++++-++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    uuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1482.miRNA:8954	cguuacauaagccuuacguaa
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1482.miRNA:8955	uuacauaagccuuacguaauu
                 *********************	6:::26	5--25	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1482.miRNA:8956	aacaacugccguuacauaagc
                           *********************	16:::36	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1482.miRNA:8957	guuacauaagccuuacguaau
                    *********************	9:::29	8--28	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1482.miRNA:8958	aacugccguuacauaagccuu
                         *********************	14:::34	13--33	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1482.miRNA:8959	ccguuacauaagccuuacgua
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1482
	cguaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	...((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..((..(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))..))..)))))))))))))))))))))))))))))))))).)))).......................(((((((............(((((((((((.....))))))))))).....(((((....)))))............))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6609.0	is_MIRNA
	VAL:	5.90	MeanVal:	95.3143586666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagg-aacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            ++++|++++++++++++++++++++++++++++++++++------++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            ++++-++++++++++++++++++++++++++++++++++------++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    uuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1483.miRNA:8960	cguuacauaagccuuacguaa
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1483.miRNA:8961	uuacauaagccuuacguaauu
                 *********************	6:::26	5--25	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1483.miRNA:8962	aacaacugccguuacauaagc
                           *********************	16:::36	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1483.miRNA:8963	guuacauaagccuuacguaau
                    *********************	9:::29	8--28	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1483.miRNA:8964	aacugccguuacauaagccuu
                         *********************	14:::34	13--33	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1483.miRNA:8965	ccguuacauaagccuuacgua
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1483
	uaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((......(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))......)))))))))))))))))))))))))))))))))).)))).......................(((((((............(((((((((((.....))))))))))).....(((((....)))))............))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6609.1	is_MIRNA
	VAL:	8.65	MeanVal:	139.669796666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagg-aacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            ++++|++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            ++++-++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    uuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1484.miRNA:8966	cguuacauaagccuuacguaa
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1484.miRNA:8967	uuacauaagccuuacguaauu
                 *********************	6:::26	5--25	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1484.miRNA:8968	aacaacugccguuacauaagc
                           *********************	16:::36	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1484.miRNA:8969	guuacauaagccuuacguaau
                    *********************	9:::29	8--28	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1484.miRNA:8970	aacugccguuacauaagccuu
                         *********************	14:::34	13--33	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1484.miRNA:8971	ccguuacauaagccuuacgua
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1484
	uaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..((..(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))..))..)))))))))))))))))))))))))))))))))).)))).......................(((((((............(((((((((((.....))))))))))).....(((((....)))))............))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6689.0	is_MIRNA
	VAL:	4.55	MeanVal:	77.858424	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucu-uacguaaca
            +++++++++-+++++++-++++++++++++-++------++-|+++++++++
            +++++++++-+++++++-++++++++++++-++------++--+++++++++
    REV:    uguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1485.miRNA:8972	auuacauacgccuuacguaac
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1485.miRNA:8973	cauuacauacgccuuacguaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1485.miRNA:8974	ccauuacauacgccuuacgua
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1485.miRNA:8975	aacugccauuacauacgccuu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1485.miRNA:8976	acugccauuacauacgccuua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1485.miRNA:8977	caacugccauuacauacgccu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1485
	aggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	.((((.....((((((((.((...(((((((((((((......((((((((((.(((((.....))))).)))))))))).(((((((((.(((((((.((((((((((((.((......((.(((((((((..............)))))))))..))......)).)))))))))))).))))))).)))))))))((((.........................))))...............)))))))))))))...)).)))))))).....(((((....)))))...............)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6689.1	is_MIRNA
	VAL:	7.83	MeanVal:	133.914301333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucu-uacguaaca
            +++++++++-+++++++-++++++++++++-++--++--++-|+++++++++
            +++++++++-+++++++-++++++++++++-++--++--++--+++++++++
    REV:    uguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1486.miRNA:8978	auuacauacgccuuacguaac
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1486.miRNA:8979	cauuacauacgccuuacguaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1486.miRNA:8980	ccauuacauacgccuuacgua
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1486.miRNA:8981	aacugccauuacauacgccuu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1486.miRNA:8982	acugccauuacauacgccuua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1486.miRNA:8983	caacugccauuacauacgccu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1486
	aggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	.((((.....((((((((.((...(((((((((((((......((((((((((.(((((.....))))).)))))))))).(((((((((.(((((((.((((((((((((.((..((..((.(((((((((..............)))))))))..))..))..)).)))))))))))).))))))).)))))))))((((.........................))))...............)))))))))))))...)).)))))))).....(((((....)))))...............)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6689.2	is_MIRNA
	VAL:	4.55	MeanVal:	77.858424	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucu-uacguaaca
            +++++++++-+++++++-++++++++++++-++------++-|+++++++++
            +++++++++-+++++++-++++++++++++-++------++--+++++++++
    REV:    uguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1487.miRNA:8984	auuacauacgccuuacguaac
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1487.miRNA:8985	cauuacauacgccuuacguaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1487.miRNA:8986	ccauuacauacgccuuacgua
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1487.miRNA:8987	aacugccauuacauacgccuu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1487.miRNA:8988	acugccauuacauacgccuua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1487.miRNA:8989	caacugccauuacauacgccu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1487
	aggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	.((((.....((((((((.((...(((((((((((((......((((((((((.(((((.....))))).)))))))))).(((((((((.(((((((.((((((((((((.((......((.(((((((((..............)))))))))..))......)).)))))))))))).))))))).)))))))))(((.((((.....................)))).)))...........)))))))))))))...)).)))))))).....(((((....)))))...............)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6699.0	is_MIRNA
	VAL:	7.83	MeanVal:	133.914301333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucu-uacguaaca
            +++++++++-+++++++-++++++++++++-++--++--++-|+++++++++
            +++++++++-+++++++-++++++++++++-++--++--++--+++++++++
    REV:    uguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1488.miRNA:8990	auuacauacgccuuacguaac
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1488.miRNA:8991	cauuacauacgccuuacguaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1488.miRNA:8992	ccauuacauacgccuuacgua
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1488.miRNA:8993	aacugccauuacauacgccuu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1488.miRNA:8994	acugccauuacauacgccuua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1488.miRNA:8995	caacugccauuacauacgccu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1488
	gccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	((((((((.((...(((((((((((((......((((((((((.(((((.....))))).)))))))))).(((((((((.(((((((.((((((((((((.((..((..((.(((((((((..............)))))))))..))..))..)).)))))))))))).))))))).)))))))))((((.........................))))...............)))))))))))))...)).))))))))...........((..((((((........))))))..))

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6699.1	is_MIRNA
	VAL:	4.55	MeanVal:	77.858424	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucu-uacguaaca
            +++++++++-+++++++-++++++++++++-++------++-|+++++++++
            +++++++++-+++++++-++++++++++++-++------++--+++++++++
    REV:    uguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1489.miRNA:8996	auuacauacgccuuacguaac
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1489.miRNA:8997	cauuacauacgccuuacguaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1489.miRNA:8998	ccauuacauacgccuuacgua
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1489.miRNA:8999	aacugccauuacauacgccuu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1489.miRNA:9000	acugccauuacauacgccuua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1489.miRNA:9001	caacugccauuacauacgccu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1489
	gccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	((((((((.((...(((((((((((((......((((((((((.(((((.....))))).)))))))))).(((((((((.(((((((.((((((((((((.((......((.(((((((((..............)))))))))..))......)).)))))))))))).))))))).)))))))))((((.........................))))...............)))))))))))))...)).))))))))...........((..((((((........))))))..))

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6699.2	is_MIRNA
	VAL:	7.83	MeanVal:	133.914301333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucu-uacguaaca
            +++++++++-+++++++-++++++++++++-++--++--++-|+++++++++
            +++++++++-+++++++-++++++++++++-++--++--++--+++++++++
    REV:    uguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1490.miRNA:9002	auuacauacgccuuacguaac
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1490.miRNA:9003	cauuacauacgccuuacguaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1490.miRNA:9004	ccauuacauacgccuuacgua
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1490.miRNA:9005	aacugccauuacauacgccuu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1490.miRNA:9006	acugccauuacauacgccuua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1490.miRNA:9007	caacugccauuacauacgccu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1490
	gccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	((((((((.((...(((((((((((((......((((((((((.(((((.....))))).)))))))))).(((((((((.(((((((.((((((((((((.((..((..((.(((((((((..............)))))))))..))..))..)).)))))))))))).))))))).)))))))))(((.((((.....................)))).)))...........)))))))))))))...)).))))))))...........((..((((((........))))))..))

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6710.0	is_MIRNA
	VAL:	7.83	MeanVal:	133.914301333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucu-uacguaaca
            +++++++++-+++++++-++++++++++++-++--++--++-|+++++++++
            +++++++++-+++++++-++++++++++++-++--++--++--+++++++++
    REV:    uguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1491.miRNA:9008	auuacauacgccuuacguaac
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1491.miRNA:9009	cauuacauacgccuuacguaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1491.miRNA:9010	ccauuacauacgccuuacgua
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1491.miRNA:9011	aacugccauuacauacgccuu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1491.miRNA:9012	acugccauuacauacgccuua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1491.miRNA:9013	caacugccauuacauacgccu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1491
	cgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggca
	.(((.(((((((((((......((((((((((.(((((.....))))).)))))))))).(((((((((.(((((((.((((((((((((.((..((..((.(((((((((..............)))))))))..))..))..)).)))))))))))).))))))).)))))))))((((.........................))))...............)))))))))))...(((((((((.((......)).))))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6710.1	is_MIRNA
	VAL:	4.55	MeanVal:	77.858424	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucu-uacguaaca
            +++++++++-+++++++-++++++++++++-++------++-|+++++++++
            +++++++++-+++++++-++++++++++++-++------++--+++++++++
    REV:    uguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1492.miRNA:9014	auuacauacgccuuacguaac
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1492.miRNA:9015	cauuacauacgccuuacguaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1492.miRNA:9016	ccauuacauacgccuuacgua
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1492.miRNA:9017	aacugccauuacauacgccuu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1492.miRNA:9018	acugccauuacauacgccuua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1492.miRNA:9019	caacugccauuacauacgccu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1492
	cgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggca
	.(((.(((((((((((......((((((((((.(((((.....))))).)))))))))).(((((((((.(((((((.((((((((((((.((......((.(((((((((..............)))))))))..))......)).)))))))))))).))))))).)))))))))((((.........................))))...............)))))))))))...(((((((((.((......)).))))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6710.2	is_MIRNA
	VAL:	7.83	MeanVal:	133.914301333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucu-uacguaaca
            +++++++++-+++++++-++++++++++++-++--++--++-|+++++++++
            +++++++++-+++++++-++++++++++++-++--++--++--+++++++++
    REV:    uguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1493.miRNA:9020	auuacauacgccuuacguaac
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1493.miRNA:9021	cauuacauacgccuuacguaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1493.miRNA:9022	ccauuacauacgccuuacgua
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1493.miRNA:9023	aacugccauuacauacgccuu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1493.miRNA:9024	acugccauuacauacgccuua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1493.miRNA:9025	caacugccauuacauacgccu
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1493
	cgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggca
	.(((.(((((((((((......((((((((((.(((((.....))))).)))))))))).(((((((((.(((((((.((((((((((((.((..((..((.(((((((((..............)))))))))..))..))..)).)))))))))))).))))))).)))))))))(((.((((.....................)))).)))...........)))))))))))...(((((((((.((......)).))))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6762.0	is_MIRNA
	VAL:	10.90	MeanVal:	189.902625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagg-aacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucu-uacguaaca
            ++++|++++++++++-+++++++-++++++++++++-++--++--++-|+++++++++
            ++++-++++++++++-+++++++-++++++++++++-++--++--++--+++++++++
    REV:    uuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugu
                           *********************	16:::36	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1494.miRNA:9026	auuacauacgccuuacguaac
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1494.miRNA:9027	cauuacauacgccuuacguaa
                 *********************	6:::26	5--25	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1494.miRNA:9028	aacaacugccauuacauacgc
                         *********************	14:::34	13--33	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1494.miRNA:9029	ccauuacauacgccuuacgua
                    *********************	9:::29	8--28	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1494.miRNA:9030	aacugccauuacauacgccuu
                     *********************	10:::30	9--29	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1494.miRNA:9031	acugccauuacauacgccuua
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1494
	cguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	...((((((((((((((.(((((((.((((((((((((.((..((..((.(((((((((..............)))))))))..))..))..)).)))))))))))).))))))).)))))))))).)))).......................(((((((............(((((((((((.....))))))))))).....(((((....)))))............))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6762.1	is_MIRNA
	VAL:	6.53	MeanVal:	113.797016666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagg-aacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucu-uacguaaca
            ++++|++++++++++-+++++++-++++++++++++-++------++-|+++++++++
            ++++-++++++++++-+++++++-++++++++++++-++------++--+++++++++
    REV:    uuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugu
                           *********************	16:::36	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1495.miRNA:9032	auuacauacgccuuacguaac
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1495.miRNA:9033	cauuacauacgccuuacguaa
                 *********************	6:::26	5--25	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1495.miRNA:9034	aacaacugccauuacauacgc
                         *********************	14:::34	13--33	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1495.miRNA:9035	ccauuacauacgccuuacgua
                    *********************	9:::29	8--28	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1495.miRNA:9036	aacugccauuacauacgccuu
                     *********************	10:::30	9--29	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1495.miRNA:9037	acugccauuacauacgccuua
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1495
	cguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	...((((((((((((((.(((((((.((((((((((((.((......((.(((((((((..............)))))))))..))......)).)))))))))))).))))))).)))))))))).)))).......................(((((((............(((((((((((.....))))))))))).....(((((....)))))............))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6764.0	is_MIRNA
	VAL:	10.90	MeanVal:	189.902625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagg-aacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucu-uacguaaca
            ++++|++++++++++-+++++++-++++++++++++-++--++--++-|+++++++++
            ++++-++++++++++-+++++++-++++++++++++-++--++--++--+++++++++
    REV:    uuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugu
                           *********************	16:::36	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1496.miRNA:9038	auuacauacgccuuacguaac
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1496.miRNA:9039	cauuacauacgccuuacguaa
                 *********************	6:::26	5--25	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1496.miRNA:9040	aacaacugccauuacauacgc
                         *********************	14:::34	13--33	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1496.miRNA:9041	ccauuacauacgccuuacgua
                    *********************	9:::29	8--28	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1496.miRNA:9042	aacugccauuacauacgccuu
                     *********************	10:::30	9--29	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1496.miRNA:9043	acugccauuacauacgccuua
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1496
	uaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	.((((((((((((((.(((((((.((((((((((((.((..((..((.(((((((((..............)))))))))..))..))..)).)))))))))))).))))))).)))))))))).)))).......................(((((((............(((((((((((.....))))))))))).....(((((....)))))............))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6764.1	is_MIRNA
	VAL:	6.53	MeanVal:	113.797016666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagg-aacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucu-uacguaaca
            ++++|++++++++++-+++++++-++++++++++++-++------++-|+++++++++
            ++++-++++++++++-+++++++-++++++++++++-++------++--+++++++++
    REV:    uuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugu
                           *********************	16:::36	15--35	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:9044	auuacauacgccuuacguaac
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:9045	cauuacauacgccuuacguaa
                 *********************	6:::26	5--25	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:9046	aacaacugccauuacauacgc
                         *********************	14:::34	13--33	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:9047	ccauuacauacgccuuacgua
                    *********************	9:::29	8--28	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:9048	aacugccauuacauacgccuu
                     *********************	10:::30	9--29	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:9049	acugccauuacauacgccuua
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1497
	uaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	.((((((((((((((.(((((((.((((((((((((.((......((.(((((((((..............)))))))))..))......)).)))))))))))).))))))).)))))))))).)))).......................(((((((............(((((((((((.....))))))))))).....(((((....)))))............))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6774.0	is_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	12.4840306666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuacguaaggcuuauguaacggcag---------uuguuucc
            ++++++++++++++++++++++++++|||||||||++-+++++
            ++++++++++++++++++++++++++---------++-+++++
    REV:    uaaugcauuccgaaugcauugccguccccaaaaaaaagaaagg
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1498.miRNA:9050	uuacguaaggcuuauguaacg
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1498.miRNA:9051	uacguaaggcuuauguaacgg
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1498.miRNA:9052	guaaggcuuauguaacggcag
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1498.miRNA:9053	cguaaggcuuauguaacggca
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1498.miRNA:9054	acguaaggcuuauguaacggc
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1498.miRNA:9055	uaaggcuuauguaacggcag-
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1498
	cugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaa
	.((((.(((((((........((((.((((........(((((((((..............))))))))).............((((((((((((((((((((((((((((.(((((.........................))))).)).........)))))))))))))))))))))))))))))).))))...)))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6789.0	is_MIRNA
	VAL:	26.79	MeanVal:	446.568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuucc-uucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucu-uaugugagaggc
            ++++++++++++++++++++++++++--++++--|+++++-----------------------+++++---++++--++++++++++++++++++++++++++-++--++--++-|++++--++++++
            ++++++++++++++++++++++++++--++++---+++++-----------------------+++++--|++++--++++++++++++++++++++++++++-++--++--++--++++--++++++
    REV:    uaaugcauuccgaaugcauugccguccccaaaaaaaagaaagguauuuaaaaaaaaaaaaaaauucuucc-uuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugccuuuuucg
                                                                           *********************	64:::84	63--83	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1499.miRNA:9056	aagaaaaaaaaccccugccgu
                                                                             *********************	66:::86	65--85	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1499.miRNA:9057	gaaaaaaaaccccugccguua
                                                                            *********************	65:::85	64--84	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1499.miRNA:9058	agaaaaaaaaccccugccguu
                                                                              *********************	67:::87	66--86	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1499.miRNA:9059	aaaaaaaaccccugccguuac
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1499.miRNA:9060	uauguaacggcaguuguuucc
                                                                          *********************	63:::83	62--82	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1499.miRNA:9061	aaagaaaaaaaaccccugccg
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1499
	ccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuguuacguaaaccuaacguaaugggcuuuacuguuacgcaacaaguuuaauuuuucauauuacguaaagaaaaacugcuguuacauaagu
	.((((.((((((((......((((((((((...((((((.((.((.((((.((((.((..........((((((((((((((((((((((((((..((((..(((((.......................(((((...((((..((((((((((((((((((((((((((.((..((..((.((((..((((((........))))))..))))..))..))..)).))))))))))))))))))))))))))..))))..))))).......................)))))...))))..)))))))))))))))))))))))))).((((((((......)))).))))......(((((..((((((.......))))))..)))))...)).)))).)))).)).)).))))))...)))))))).))......)))))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6789.1	is_MIRNA
	VAL:	18.22	MeanVal:	303.711666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuucc-uucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucu-uaugugagaggc
            ++++++++++++++++++++++++++--++++--|+++++-----------------------+++++---++++--++++++++++++++++++++++++++-++------++-|++++--++++++
            ++++++++++++++++++++++++++--++++---+++++-----------------------+++++--|++++--++++++++++++++++++++++++++-++------++--++++--++++++
    REV:    uaaugcauuccgaaugcauugccguccccaaaaaaaagaaagguauuuaaaaaaaaaaaaaaauucuucc-uuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugccuuuuucg
                                                                           *********************	64:::84	63--83	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1500.miRNA:9062	aagaaaaaaaaccccugccgu
                                                                             *********************	66:::86	65--85	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1500.miRNA:9063	gaaaaaaaaccccugccguua
                                                                            *********************	65:::85	64--84	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1500.miRNA:9064	agaaaaaaaaccccugccguu
                                                                              *********************	67:::87	66--86	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1500.miRNA:9065	aaaaaaaaccccugccguuac
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1500.miRNA:9066	uauguaacggcaguuguuucc
                                                                          *********************	63:::83	62--82	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1500.miRNA:9067	aaagaaaaaaaaccccugccg
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1500
	ccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuguuacguaaaccuaacguaaugggcuuuacuguuacgcaacaaguuuaauuuuucauauuacguaaagaaaaacugcuguuacauaagu
	.((((.((((((((......((((((((((...((((((.((.((.((((.((((.((..........((((((((((((((((((((((((((..((((..(((((.......................(((((...((((..((((((((((((((((((((((((((.((......((.((((..((((((........))))))..))))..))......)).))))))))))))))))))))))))))..))))..))))).......................)))))...))))..)))))))))))))))))))))))))).((((((((......)))).))))......(((((..((((((.......))))))..)))))...)).)))).)))).)).)).))))))...)))))))).))......)))))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6789.2	is_MIRNA
	VAL:	26.79	MeanVal:	446.568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuucc-uucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucu-uaugugagaggc
            ++++++++++++++++++++++++++--++++--|+++++-----------------------+++++---++++--++++++++++++++++++++++++++-++--++--++-|++++--++++++
            ++++++++++++++++++++++++++--++++---+++++-----------------------+++++--|++++--++++++++++++++++++++++++++-++--++--++--++++--++++++
    REV:    uaaugcauuccgaaugcauugccguccccaaaaaaaagaaagguauuuaaaaaaaaaaaaaaauucuucc-uuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugccuuuuucg
                                                                           *********************	64:::84	63--83	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1501.miRNA:9068	aagaaaaaaaaccccugccgu
                                                                             *********************	66:::86	65--85	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1501.miRNA:9069	gaaaaaaaaccccugccguua
                                                                            *********************	65:::85	64--84	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1501.miRNA:9070	agaaaaaaaaccccugccguu
                                                                              *********************	67:::87	66--86	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1501.miRNA:9071	aaaaaaaaccccugccguuac
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1501.miRNA:9072	uauguaacggcaguuguuucc
                                                                          *********************	63:::83	62--82	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1501.miRNA:9073	aaagaaaaaaaaccccugccg
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1501
	ccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuguuacguaaaccuaacguaaugggcuuuacuguuacgcaacaaguuuaauuuuucauauuacguaaagaaaaacugcuguuacauaagu
	.((((.((((((((..((..((((((((((...((((((.((.((.((((.((((.((..........((((((((((((((((((((((((((..((((..(((((.......................(((((...((((..((((((((((((((((((((((((((.((..((..((.((((..((((((........))))))..))))..))..))..)).))))))))))))))))))))))))))..))))..))))).......................)))))...))))..)))))))))))))))))))))))))).((((((((......)))).))))......(((((..((((((.......))))))..)))))...)).)))).)))).)).)).))))))...)))))))).))..))..)))))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6820.0	is_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	12.4840306666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuacguaaggcuuauguaacggcag---------uuguuucc
            ++++++++++++++++++++++++++|||||||||++-+++++
            ++++++++++++++++++++++++++---------++-+++++
    REV:    uaaugcauuccgaaugcauugccguccccaaaaaaaagaaagg
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1502.miRNA:9074	uuacguaaggcuuauguaacg
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1502.miRNA:9075	uacguaaggcuuauguaacgg
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1502.miRNA:9076	guaaggcuuauguaacggcag
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1502.miRNA:9077	cguaaggcuuauguaacggca
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1502.miRNA:9078	acguaaggcuuauguaacggc
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1502.miRNA:9079	uaaggcuuauguaacggcag-
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1502
	aggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	.(((((((((..(((.....)))..............((((((((((((((((((((((((((((.(((((.........................))))).)).........)))))))))))))))))))))))))).((((((((......)))).))))........))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6831.0	is_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	12.4840306666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuacguaaggcuuauguaacggcag---------uuguuucc
            ++++++++++++++++++++++++++|||||||||++-+++++
            ++++++++++++++++++++++++++---------++-+++++
    REV:    uaaugcauuccgaaugcauugccguccccaaaaaaaagaaagg
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1503.miRNA:9080	uuacguaaggcuuauguaacg
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1503.miRNA:9081	uacguaaggcuuauguaacgg
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1503.miRNA:9082	guaaggcuuauguaacggcag
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1503.miRNA:9083	cguaaggcuuauguaacggca
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1503.miRNA:9084	acguaaggcuuauguaacggc
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1503.miRNA:9085	uaaggcuuauguaacggcag-
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1503
	cgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggca
	.(((.....)))..............((((((((((((((((((((((((((((.(((((.........................))))).)).........)))))))))))))))))))))))))).((((((((......)))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.6856.0	is_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	12.4840306666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuacguaaggcuuauguaacggcag---------uuguuucc
            ++++++++++++++++++++++++++|||||||||++-+++++
            ++++++++++++++++++++++++++---------++-+++++
    REV:    uaaugcauuccgaaugcauugccguccccaaaaaaaagaaagg
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1504.miRNA:9086	uuacguaaggcuuauguaacg
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1504.miRNA:9087	uacguaaggcuuauguaacgg
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1504.miRNA:9088	guaaggcuuauguaacggcag
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1504.miRNA:9089	cguaaggcuuauguaacggca
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1504.miRNA:9090	acguaaggcuuauguaacggc
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1504.miRNA:9091	uaaggcuuauguaacggcag-
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1504
	aguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggca
	.((((((((((((((((((((((((((((.(((((.........................))))).)).........)))))))))))))))))))))))))).((((((((......)))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3024.7017.0	is_MIRNA
	VAL:	390.65	MeanVal:	6351.29190333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuguuacguaaaccuaacgu
            ++++++----++++++++-----+++++++++++++-+++++---+++-++
            ++++++---|++++++++|||||+++++++++++++-+++++---+++-++
    REV:    gaaaugcau-uauacuuu-----uuaauuugaacaacgcauugucauuucg
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1505.miRNA:9092	aauuaagcuuguuacguaaac
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1505.miRNA:9093	aagcuuguuacguaaaccuaa
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1505.miRNA:9094	aaauuaagcuuguuacguaaa
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1505.miRNA:9095	agcuuguuacguaaaccuaac
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1505.miRNA:9096	auuaagcuuguuacguaaacc
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1505.miRNA:9097	uaagcuuguuacguaaaccua
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1505
	uuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuguuacguaaaccuaacguaaugggcuuuacuguuacgcaacaaguuuaauuuuucauauuacguaaagaaaaacugcuguuacauaagucuuacgua
	.((((((((((((((((((((((((((.(((((.........................)))))..............(((((((((((.....)))))))))))((((((....((((((((.....(((((((((((((.(((((...(((.((.....)).)))...))))).)))))))))))))))))))))...))))))...))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3024.7017.1	is_MIRNA
	VAL:	1.86	MeanVal:	18.21188	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuguuacguaaa-------ccua
            ++++++----++++++++-----+++++++++++++-+++++-|||||||++++
            ++++++---|++++++++|||||+++++++++++++-+++++--------++++
    REV:    gaaaugcau-uauacuuu-----uuaauuugaacaacgcauugucauuucgggu
                                   *********************	24:::44	24--43	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1506.miRNA:9098	aauuaagcuuguuacguaaa-
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1506.miRNA:9099	aaauuaagcuuguuacguaaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1506.miRNA:9100	aaaauuaagcuuguuacguaa
                                    *********************	25:::45	25--43	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1506.miRNA:9101	auuaagcuuguuacguaaa--
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1506
	uuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuguuacguaaaccuaacguaaugggcuuuacuguuacgcaacaaguuuaauuuuucauauuacguaaagaaaaacugcuguuacauaagucuuacgua
	.((((((((((((((((((((((((((.(((((.........................)))))..............(((((((((((.....)))))))))))((((((....((((((((.....(((((((((((((.(((((.((((......))))........))))).)))))))))))))))))))))...))))))...))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3024.7017.2	is_MIRNA
	VAL:	390.65	MeanVal:	6351.29190333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuguuacguaaaccuaacgu
            ++++++----++++++++-----+++++++++++++-+++++---+++-++
            ++++++---|++++++++|||||+++++++++++++-+++++---+++-++
    REV:    gaaaugcau-uauacuuu-----uuaauuugaacaacgcauugucauuucg
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:9102	aauuaagcuuguuacguaaac
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:9103	aagcuuguuacguaaaccuaa
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:9104	aaauuaagcuuguuacguaaa
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:9105	agcuuguuacguaaaccuaac
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:9106	auuaagcuuguuacguaaacc
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:9107	uaagcuuguuacguaaaccua
>>scaffold3024.Lu0910.pre-miRNA:1507
	uuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuguuacguaaaccuaacguaaugggcuuuacuguuacgcaacaaguuuaauuuuucauauuacguaaagaaaaacugcuguuacauaagucuuacgua
	.((((((((((((((((((((((((((.((((.((((((((............)))).)))).))))..........(((((((((((.....)))))))))))((((((....((((((((.....(((((((((((((.(((((...(((.((.....)).)))...))))).)))))))))))))))))))))...))))))...))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3039.525.0	is_MIRNA
	VAL:	1.65	MeanVal:	4.42967583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaccaagcaauguaugauaugguaugcuggcacuauucaccauguauua---ugcacuaugguauggugua
            ++++++++--++++++-----+++++-+++++-----++++--++++++|||+++++----++++++++++
            ++++++++||++++++--|||+++++-+++++---||++++||++++++---+++++---|++++++++++
    REV:    augguucg--acguacca---cguaucaccgucac--gugg--caugguuugauguguca-cguaucacgu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1508.miRNA:9108	ugauaugguaugcuggcacua
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1508.miRNA:9109	aagcaauguaugauaugguau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1508.miRNA:9110	accaagcaauguaugauaugg
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1508.miRNA:9111	augauaugguaugcuggcacu
                                                            *********************	49:::69	49--66	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1508.miRNA:9112	a---ugcacuaugguauggug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1508.miRNA:9113	augcuggcacuauucaccaug
>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1508
	cgugcaccuugguauagugcgugcaccuugguauagugcacuuccacuuugcaguauacaccuuggugugaugcacuucaaacauccaccuugcacuuugcaccuugguacagugaccuuccacgaugcgucaugcacauuaguaugauguuguuccacuauuuaccaagcaauguaugauaugguaugcuggcacuauucaccauguauuaugcacuaugguaugguguacuuccaucaugcacuaugcacuguguaguuugguacggugcacugccacuaugcaccaugcagcuugguacaaugcac
	.(((((...(((...((((((((((((..((((((.((((.........)))).)))..)))..))))).)))))))........)))...)))))..((((...(((.((.(((......)))...(((((((((......))))))))).)).))).....((((((((..((((((.....(((((.(((((.....((((..(((((((((((....((((((((((.........))))))))))...)))))...))))))))))...))))).)))))..))))))))))))))...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3039.525.1	is_MIRNA
	VAL:	1.65	MeanVal:	4.42967583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaccaagcaauguaugauaugguaugcuggcacuauucaccauguauua---ugcacuaugguauggugua
            ++++++++--++++++-----+++++-+++++-----++++--++++++|||+++++----++++++++++
            ++++++++||++++++--|||+++++-+++++---||++++||++++++---+++++---|++++++++++
    REV:    augguucg--acguacca---cguaucaccgucac--gugg--caugguuugauguguca-cguaucacgu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1509.miRNA:9114	ugauaugguaugcuggcacua
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1509.miRNA:9115	aagcaauguaugauaugguau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1509.miRNA:9116	accaagcaauguaugauaugg
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1509.miRNA:9117	augauaugguaugcuggcacu
                                                            *********************	49:::69	49--66	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1509.miRNA:9118	a---ugcacuaugguauggug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1509.miRNA:9119	augcuggcacuauucaccaug
>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1509
	cgugcaccuugguauagugcgugcaccuugguauagugcacuuccacuuugcaguauacaccuuggugugaugcacuucaaacauccaccuugcacuuugcaccuugguacagugaccuuccacgaugcgucaugcacauuaguaugauguuguuccacuauuuaccaagcaauguaugauaugguaugcuggcacuauucaccauguauuaugcacuaugguaugguguacuuccaucaugcacuaugcacuguguaguuugguacggugcacugccacuaugcaccaugcagcuugguacaaugcac
	.(((((...(((...((((((((((((...(((((.((((.........)))).))))).....))))).)))))))........)))...)))))..((((...(((.((.(((......)))...(((((((((......))))))))).)).))).....((((((((..((((((.....(((((.(((((.....((((..(((((((((((....((((((((((.........))))))))))...)))))...))))))))))...))))).)))))..))))))))))))))...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3039.622.0	is_MIRNA
	VAL:	1.65	MeanVal:	4.42967583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaccaagcaauguaugauaugguaugcuggcacuauucaccauguauua---ugcacuaugguauggugua
            ++++++++--++++++-----+++++-+++++-----++++--++++++|||+++++----++++++++++
            ++++++++||++++++--|||+++++-+++++---||++++||++++++---+++++---|++++++++++
    REV:    augguucg--acguacca---cguaucaccgucac--gugg--caugguuugauguguca-cguaucacgu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1510.miRNA:9120	ugauaugguaugcuggcacua
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1510.miRNA:9121	aagcaauguaugauaugguau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1510.miRNA:9122	accaagcaauguaugauaugg
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1510.miRNA:9123	augauaugguaugcuggcacu
                                                            *********************	49:::69	49--66	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1510.miRNA:9124	a---ugcacuaugguauggug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1510.miRNA:9125	augcuggcacuauucaccaug
>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1510
	uugcaccuugguacagugaccuuccacgaugcgucaugcacauuaguaugauguuguuccacuauuuaccaagcaauguaugauaugguaugcuggcacuauucaccauguauuaugcacuaugguaugguguacuuccaucaugcacuaugcacuguguaguuugguacggugcacugccacuaugcaccaugcagcuugguacaaugcac
	.((((...(((.((.(((......)))...(((((((((......))))))))).)).))).....((((((((..((((((.....(((((.(((((.....((((..(((((((((((....((((((((((.........))))))))))...)))))...))))))))))...))))).)))))..))))))))))))))...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3039.648.0	is_MIRNA
	VAL:	1.65	MeanVal:	4.42967583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaccaagcaauguaugauaugguaugcuggcacuauucaccauguauua---ugcacuaugguauggugua
            ++++++++--++++++-----+++++-+++++-----++++--++++++|||+++++----++++++++++
            ++++++++||++++++--|||+++++-+++++---||++++||++++++---+++++---|++++++++++
    REV:    augguucg--acguacca---cguaucaccgucac--gugg--caugguuugauguguca-cguaucacgu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1511.miRNA:9126	ugauaugguaugcuggcacua
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1511.miRNA:9127	aagcaauguaugauaugguau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1511.miRNA:9128	accaagcaauguaugauaugg
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1511.miRNA:9129	augauaugguaugcuggcacu
                                                            *********************	49:::69	49--66	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1511.miRNA:9130	a---ugcacuaugguauggug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1511.miRNA:9131	augcuggcacuauucaccaug
>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1511
	cgaugcgucaugcacauuaguaugauguuguuccacuauuuaccaagcaauguaugauaugguaugcuggcacuauucaccauguauuaugcacuaugguaugguguacuuccaucaugcacuaugcacuguguaguuugguacggugcacugccacuaugcaccaugcagcuugguac
	.((.(((((((((......)))))))))...)).......((((((((..((((((.....(((((.(((((.....((((..(((((((((((....((((((((((.........))))))))))...)))))...))))))))))...))))).)))))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3039.651.0	is_MIRNA
	VAL:	1.65	MeanVal:	4.42967583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaccaagcaauguaugauaugguaugcuggcacuauucaccauguauua---ugcacuaugguauggugua
            ++++++++--++++++-----+++++-+++++-----++++--++++++|||+++++----++++++++++
            ++++++++||++++++--|||+++++-+++++---||++++||++++++---+++++---|++++++++++
    REV:    augguucg--acguacca---cguaucaccgucac--gugg--caugguuugauguguca-cguaucacgu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1512.miRNA:9132	ugauaugguaugcuggcacua
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1512.miRNA:9133	aagcaauguaugauaugguau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1512.miRNA:9134	accaagcaauguaugauaugg
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1512.miRNA:9135	augauaugguaugcuggcacu
                                                            *********************	49:::69	49--66	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1512.miRNA:9136	a---ugcacuaugguauggug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1512.miRNA:9137	augcuggcacuauucaccaug
>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1512
	ugcgucaugcacauuaguaugauguuguuccacuauuuaccaagcaauguaugauaugguaugcuggcacuauucaccauguauuaugcacuaugguaugguguacuuccaucaugcacuaugcacuguguaguuugguacggugcacugccacuaugcaccaugcagcuugguac
	.(((((((((......)))))))))............((((((((..((((((.....(((((.(((((.....((((..(((((((((((....((((((((((.........))))))))))...)))))...))))))))))...))))).)))))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3039.657.0	is_MIRNA
	VAL:	1.65	MeanVal:	4.42967583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaccaagcaauguaugauaugguaugcuggcacuauucaccauguauua---ugcacuaugguauggugua
            ++++++++--++++++-----+++++-+++++-----++++--++++++|||+++++----++++++++++
            ++++++++||++++++--|||+++++-+++++---||++++||++++++---+++++---|++++++++++
    REV:    augguucg--acguacca---cguaucaccgucac--gugg--caugguuugauguguca-cguaucacgu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1513.miRNA:9138	ugauaugguaugcuggcacua
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1513.miRNA:9139	aagcaauguaugauaugguau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1513.miRNA:9140	accaagcaauguaugauaugg
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1513.miRNA:9141	augauaugguaugcuggcacu
                                                            *********************	49:::69	49--66	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1513.miRNA:9142	a---ugcacuaugguauggug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1513.miRNA:9143	augcuggcacuauucaccaug
>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1513
	augcacauuaguaugauguuguuccacuauuuaccaagcaauguaugauaugguaugcuggcacuauucaccauguauuaugcacuaugguaugguguacuuccaucaugcacuaugcacuguguaguuugguacggugcacugccacuaugcaccaugcagcuugguacaaugcac
	.((((...((((..((......)).))))..((((((((..((((((.....(((((.(((((.....((((..(((((((((((....((((((((((.........))))))))))...)))))...))))))))))...))))).)))))..))))))))))))))...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3039.687.0	is_MIRNA
	VAL:	1.65	MeanVal:	4.42967583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaccaagcaauguaugauaugguaugcuggcacuauucaccauguauua---ugcacuaugguauggugua
            ++++++++--++++++-----+++++-+++++-----++++--++++++|||+++++----++++++++++
            ++++++++||++++++--|||+++++-+++++---||++++||++++++---+++++---|++++++++++
    REV:    augguucg--acguacca---cguaucaccgucac--gugg--caugguuugauguguca-cguaucacgu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:9144	ugauaugguaugcuggcacua
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:9145	aagcaauguaugauaugguau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:9146	accaagcaauguaugauaugg
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:9147	augauaugguaugcuggcacu
                                                            *********************	49:::69	49--66	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:9148	a---ugcacuaugguauggug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:9149	augcuggcacuauucaccaug
>>scaffold3039.Lu0910.pre-miRNA:1514
	uuaccaagcaauguaugauaugguaugcuggcacuauucaccauguauuaugcacuaugguaugguguacuuccaucaugcacuaugcacuguguaguuugguacggugcacugccacuaugcaccaugcagcuugguac
	.((((((((..((((((.....(((((.(((((.....((((..(((((((((((....((((((((((.........))))))))))...)))))...))))))))))...))))).)))))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3092.293.0	is_MIRNA
	VAL:	434.05	MeanVal:	4632.72831333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacuaugguaugguucacuuu--cauuaugcucugugca
            ++-+++---+++++++++++-||++---+++--++++++
            ++-+++--|+++++++++++---++---+++--++++++
    REV:    cuuauaac-uaucaagugaauuuguuccauguugcacgu
                        *********************	13:::33	13--31	>>scaffold3092.Lu0910.pre-miRNA:1515.miRNA:9150	guucacuuu--cauuaugcuc
                    *********************	9:::29	9--27	>>scaffold3092.Lu0910.pre-miRNA:1515.miRNA:9151	uaugguucacuuu--cauuau
                     *********************	10:::30	10--28	>>scaffold3092.Lu0910.pre-miRNA:1515.miRNA:9152	augguucacuuu--cauuaug
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold3092.Lu0910.pre-miRNA:1515.miRNA:9153	acuaugguaugguucacuuu-
                         *********************	14:::34	14--32	>>scaffold3092.Lu0910.pre-miRNA:1515.miRNA:9154	uucacuuu--cauuaugcucu
                       *********************	12:::32	12--30	>>scaffold3092.Lu0910.pre-miRNA:1515.miRNA:9155	gguucacuuu--cauuaugcu
>>scaffold3092.Lu0910.pre-miRNA:1515
	augcaccgcggacuaugguaugguucacuuucauuaugcucugugcacaauucgucuaaguacggugcacuuccacuaugcaccaugcacguuguaccuuguuuaagugaacuaucaauauucauggugaacguggauauuuuguauuuugaccauuugcaaugccacgugcaccuuggugcag
	.((((((...((.(((...(((((((((((.((...(((..((((((..(((......)))..((((((.........)))))).))))))..)))...))...)))))))))))..))).))..((((.((((((.....(((((...........)))))..)))))).))))..)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3092.370.0	is_MIRNA
	VAL:	1.30	MeanVal:	11.264064	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcacca---ugcacguuguaccuuguuuaa-gu-gaacuauc-aauauucaug
            +++++++|||+++++++-+++--++++----|++|+++-+++-|++++++++++
            +++++++---+++++++-+++||++++-----++-+++-+++--++++++++++
    REV:    acgugguuccacgugcaccgu--aacguuuaccaguuuuauguuuuauaggugc
                                            *********************	33:::53	29--47	>>scaffold3092.Lu0910.pre-miRNA:1516.miRNA:9156	gu-gaacuauc-aauauucau
                                             *********************	34:::54	30--48	>>scaffold3092.Lu0910.pre-miRNA:1516.miRNA:9157	u-gaacuauc-aauauucaug
                                       *********************	28:::48	25--42	>>scaffold3092.Lu0910.pre-miRNA:1516.miRNA:9158	uuaa-gu-gaacuauc-aaua
                                        *********************	29:::49	26--43	>>scaffold3092.Lu0910.pre-miRNA:1516.miRNA:9159	uaa-gu-gaacuauc-aauau
                                           *********************	32:::52	29--46	>>scaffold3092.Lu0910.pre-miRNA:1516.miRNA:9160	-gu-gaacuauc-aauauuca
                                         *********************	30:::50	27--44	>>scaffold3092.Lu0910.pre-miRNA:1516.miRNA:9161	aa-gu-gaacuauc-aauauu
>>scaffold3092.Lu0910.pre-miRNA:1516
	augcaccaugcacguuguaccuuguuuaagugaacuaucaauauucauggugaacguggauauuuuguauuuugaccauuugcaaugccacgugcaccuuggugcag
	.((((((((((((((.(((..((((....(((((.(((.((((((((((.....))))))))))..))).))).)).....))))))).)))))))...))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3102.169.0	is_MIRNA
	VAL:	245.28	MeanVal:	3715.24256	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaguuug--uauuuuaauacgucgaaaaugg-uauuuguaaauauguuacguucuuuuggg
            +++++-+++-||+++++++++++++-----++--|++++++++---+++++----+++++-+++
            +++++-+++---+++++++++++++-----++---++++++++---+++++----+++++-+++
    REV:    uuuuugaaaaaaauaaaguuauguaauaaguaagagugaacguauuuauaacaucagaaaucuc
                                                      *********************	43:::63	40--60	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1517.miRNA:9162	aaauauguuacguucuuuugg
                                                     *********************	42:::62	39--59	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1517.miRNA:9163	uaaauauguuacguucuuuug
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1517.miRNA:9164	guaaauauguuacguucuuuu
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1517.miRNA:9165	uguaaauauguuacguucuuu
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1517.miRNA:9166	uuguaaauauguuacguucuu
                                                       *********************	44:::64	41--61	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1517.miRNA:9167	aauauguuacguucuuuuggg
>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1517
	uuaguuuucguauuugaaccgguauaguuuuauuguucaagaugugguaugaguaauggcguuuacgcuucuuaggaauuuacuaccauauuaaaaaaaguuuguauuuuaauacgucgaaaaugguauuuguaaauauguuacguucuuuugggugcacucuaaagacuacaauauuuaugcaagugagaaugaauaauguauugaaauaaaaaaaguuuuucaauaccacauuauaaauaaau
	.............(((((.(((((......))))))))))((((((((((.(((((.((((....))))..........)))))..........(((((.(((.(((((((((((((.....((..((((((((...(((((....(((((.(((....))).)))))....)))))...))))))))...)).....)))))))))))))...))).)))))..))))))))))..........

###########################################################################################################################

>scaffold3102.173.0	is_MIRNA
	VAL:	245.28	MeanVal:	3715.24256	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaguuug--uauuuuaauacgucgaaaaugg-uauuuguaaauauguuacguucuuuuggg
            +++++-+++-||+++++++++++++-----++--|++++++++---+++++----+++++-+++
            +++++-+++---+++++++++++++-----++---++++++++---+++++----+++++-+++
    REV:    uuuuugaaaaaaauaaaguuauguaauaaguaagagugaacguauuuauaacaucagaaaucuc
                                                      *********************	43:::63	40--60	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1518.miRNA:9168	aaauauguuacguucuuuugg
                                                     *********************	42:::62	39--59	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1518.miRNA:9169	uaaauauguuacguucuuuug
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1518.miRNA:9170	guaaauauguuacguucuuuu
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1518.miRNA:9171	uguaaauauguuacguucuuu
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1518.miRNA:9172	uuguaaauauguuacguucuu
                                                       *********************	44:::64	41--61	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1518.miRNA:9173	aauauguuacguucuuuuggg
>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1518
	uuuucguauuugaaccgguauaguuuuauuguucaagaugugguaugaguaauggcguuuacgcuucuuaggaauuuacuaccauauuaaaaaaaguuuguauuuuaauacgucgaaaaugguauuuguaaauauguuacguucuuuugggugcacucuaaagacuacaauauuuaugcaagugagaaugaauaauguauugaaauaaaaaaaguuuuucaauaccacauuauaaaua
	.........(((((.(((((......))))))))))((((((((((.(((((.((((....))))..........)))))..........(((((.(((.(((((((((((((.....((..((((((((...(((((....(((((.(((....))).)))))....)))))...))))))))...)).....)))))))))))))...))).)))))..)))))))))).......

###########################################################################################################################

>scaffold3102.180.0	is_MIRNA
	VAL:	245.28	MeanVal:	3715.24256	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaguuug--uauuuuaauacgucgaaaaugg-uauuuguaaauauguuacguucuuuuggg
            +++++-+++-||+++++++++++++-----++--|++++++++---+++++----+++++-+++
            +++++-+++---+++++++++++++-----++---++++++++---+++++----+++++-+++
    REV:    uuuuugaaaaaaauaaaguuauguaauaaguaagagugaacguauuuauaacaucagaaaucuc
                                                      *********************	43:::63	40--60	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1519.miRNA:9174	aaauauguuacguucuuuugg
                                                     *********************	42:::62	39--59	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1519.miRNA:9175	uaaauauguuacguucuuuug
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1519.miRNA:9176	guaaauauguuacguucuuuu
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1519.miRNA:9177	uguaaauauguuacguucuuu
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1519.miRNA:9178	uuguaaauauguuacguucuu
                                                       *********************	44:::64	41--61	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1519.miRNA:9179	aauauguuacguucuuuuggg
>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1519
	auuugaaccgguauaguuuuauuguucaagaugugguaugaguaauggcguuuacgcuucuuaggaauuuacuaccauauuaaaaaaaguuuguauuuuaauacgucgaaaaugguauuuguaaauauguuacguucuuuugggugcacucuaaagacuacaauauuuaugcaagugagaaugaauaauguauugaaauaaaaaaaguuuuucaauaccacauuauaaauaaa
	..(((((.(((((......))))))))))((((((((((.(((((.((((....))))..........)))))..........(((((.(((.(((((((((((((.....((..((((((((...(((((....(((((.(((....))).)))))....)))))...))))))))...)).....)))))))))))))...))).)))))..)))))))))).........

###########################################################################################################################

>scaffold3102.184.0	is_MIRNA
	VAL:	245.28	MeanVal:	3715.24256	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaguuug--uauuuuaauacgucgaaaaugg-uauuuguaaauauguuacguucuuuuggg
            +++++-+++-||+++++++++++++-----++--|++++++++---+++++----+++++-+++
            +++++-+++---+++++++++++++-----++---++++++++---+++++----+++++-+++
    REV:    uuuuugaaaaaaauaaaguuauguaauaaguaagagugaacguauuuauaacaucagaaaucuc
                                                      *********************	43:::63	40--60	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1520.miRNA:9180	aaauauguuacguucuuuugg
                                                     *********************	42:::62	39--59	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1520.miRNA:9181	uaaauauguuacguucuuuug
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1520.miRNA:9182	guaaauauguuacguucuuuu
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1520.miRNA:9183	uguaaauauguuacguucuuu
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1520.miRNA:9184	uuguaaauauguuacguucuu
                                                       *********************	44:::64	41--61	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1520.miRNA:9185	aauauguuacguucuuuuggg
>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1520
	gaaccgguauaguuuuauuguucaagaugugguaugaguaauggcguuuacgcuucuuaggaauuuacuaccauauuaaaaaaaguuuguauuuuaauacgucgaaaaugguauuuguaaauauguuacguucuuuugggugcacucuaaagacuacaauauuuaugcaagugagaaugaauaauguauugaaauaaaaaaaguuuuucaauaccacauuauaaauaaa
	(((.(((((......))))))))..((((((((((.(((((.((((....))))..........)))))..........(((((.(((.(((((((((((((.....((..((((((((...(((((....(((((.(((....))).)))))....)))))...))))))))...)).....)))))))))))))...))).)))))..)))))))))).........

###########################################################################################################################

>scaffold3102.200.0	is_MIRNA
	VAL:	245.28	MeanVal:	3715.24256	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaguuug--uauuuuaauacgucgaaaaugg-uauuuguaaauauguuacguucuuuuggg
            +++++-+++-||+++++++++++++-----++--|++++++++---+++++----+++++-+++
            +++++-+++---+++++++++++++-----++---++++++++---+++++----+++++-+++
    REV:    uuuuugaaaaaaauaaaguuauguaauaaguaagagugaacguauuuauaacaucagaaaucuc
                                                      *********************	43:::63	40--60	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1521.miRNA:9186	aaauauguuacguucuuuugg
                                                     *********************	42:::62	39--59	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1521.miRNA:9187	uaaauauguuacguucuuuug
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1521.miRNA:9188	guaaauauguuacguucuuuu
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1521.miRNA:9189	uguaaauauguuacguucuuu
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1521.miRNA:9190	uuguaaauauguuacguucuu
                                                       *********************	44:::64	41--61	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1521.miRNA:9191	aauauguuacguucuuuuggg
>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1521
	auuguucaagaugugguaugaguaauggcguuuacgcuucuuaggaauuuacuaccauauuaaaaaaaguuuguauuuuaauacgucgaaaaugguauuuguaaauauguuacguucuuuugggugcacucuaaagacuacaauauuuaugcaagugagaaugaauaauguauugaaauaaaaaaaguuuuucaauaccacauuauaaau
	.........((((((((((.(((((.((((....))))..........)))))..........(((((.(((.(((((((((((((.....((..((((((((...(((((....(((((.(((....))).)))))....)))))...))))))))...)).....)))))))))))))...))).)))))..))))))))))......

###########################################################################################################################

>scaffold3102.209.0	is_MIRNA
	VAL:	245.28	MeanVal:	3715.24256	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaguuug--uauuuuaauacgucgaaaaugg-uauuuguaaauauguuacguucuuuuggg
            +++++-+++-||+++++++++++++-----++--|++++++++---+++++----+++++-+++
            +++++-+++---+++++++++++++-----++---++++++++---+++++----+++++-+++
    REV:    uuuuugaaaaaaauaaaguuauguaauaaguaagagugaacguauuuauaacaucagaaaucuc
                                                      *********************	43:::63	40--60	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1522.miRNA:9192	aaauauguuacguucuuuugg
                                                     *********************	42:::62	39--59	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1522.miRNA:9193	uaaauauguuacguucuuuug
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1522.miRNA:9194	guaaauauguuacguucuuuu
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1522.miRNA:9195	uguaaauauguuacguucuuu
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1522.miRNA:9196	uuguaaauauguuacguucuu
                                                       *********************	44:::64	41--61	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1522.miRNA:9197	aauauguuacguucuuuuggg
>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1522
	gaugugguaugaguaauggcguuuacgcuucuuaggaauuuacuaccauauuaaaaaaaguuuguauuuuaauacgucgaaaaugguauuuguaaauauguuacguucuuuugggugcacucuaaagacuacaauauuuaugcaagugagaaugaauaauguauugaaauaaaaaaaguuuuucaauaccacauuauaaauaaa
	((((((((((.(((((.((((....))))..........)))))..........(((((.(((.(((((((((((((.....((..((((((((...(((((....(((((.(((....))).)))))....)))))...))))))))...)).....)))))))))))))...))).)))))..)))))))))).........

###########################################################################################################################

>scaffold3102.211.0	is_MIRNA
	VAL:	245.28	MeanVal:	3715.24256	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaguuug--uauuuuaauacgucgaaaaugg-uauuuguaaauauguuacguucuuuuggg
            +++++-+++-||+++++++++++++-----++--|++++++++---+++++----+++++-+++
            +++++-+++---+++++++++++++-----++---++++++++---+++++----+++++-+++
    REV:    uuuuugaaaaaaauaaaguuauguaauaaguaagagugaacguauuuauaacaucagaaaucuc
                                                      *********************	43:::63	40--60	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1523.miRNA:9198	aaauauguuacguucuuuugg
                                                     *********************	42:::62	39--59	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1523.miRNA:9199	uaaauauguuacguucuuuug
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1523.miRNA:9200	guaaauauguuacguucuuuu
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1523.miRNA:9201	uguaaauauguuacguucuuu
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1523.miRNA:9202	uuguaaauauguuacguucuu
                                                       *********************	44:::64	41--61	>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1523.miRNA:9203	aauauguuacguucuuuuggg
>>scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1523
	ugugguaugaguaauggcguuuacgcuucuuaggaauuuacuaccauauuaaaaaaaguuuguauuuuaauacgucgaaaaugguauuuguaaauauguuacguucuuuugggugcacucuaaagacuacaauauuuaugcaagugagaaugaauaauguauugaaauaaaaaaaguuuuucaauaccacauuauaaauaaa
	((((((((.(((((.((((....))))..........)))))..........(((((.(((.(((((((((((((.....((..((((((((...(((((....(((((.(((....))).)))))....)))))...))))))))...)).....)))))))))))))...))).)))))..))))))))...........

###########################################################################################################################

>scaffold3128.252.0	is_MIRNA
	VAL:	2.33	MeanVal:	34.94169	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agccaaaauggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaa--uggaaauagacggguuagaugagau--cugaagug-aucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuu-auuugu
            ++++----++++++++++++++++-++-++-----++++++-+++++++++----||++++----+++-+++++---+++--||+++++---|+++++++++++++-++++-+++++-++----+++++++---+++++------------|++--++
            ++++||||++++++++++++++++-++-++|||||++++++-+++++++++------++++---|+++|+++++-||+++----+++++----+++++++++++++-++++|+++++-++----+++++++--|+++++-------------++--++
    REV:    ucgg----gccgaaccuaugucuacuaguu-----uaguauacauguaugucuacuagccuaaa-cug-ccgauu--cucgugugguuuagaguaguugccgaccucuccu-cuacaucccuggacgguggcu-gaaagacucuguuuauuuuggucg
                                                                                                                                               *********************	132:::152	127--146	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1524.miRNA:9204	aaucuuuccuucuuuuccuu-
                                                                                                                                              *********************	131:::151	126--146	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1524.miRNA:9205	uaaucuuuccuucuuuuccuu
                                                                                                                                                *********************	133:::153	128--147	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1524.miRNA:9206	aucuuuccuucuuuuccuu-a
                                                                                                                                            *********************	129:::149	124--144	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1524.miRNA:9207	acuaaucuuuccuucuuuucc
                                                                                                                                             *********************	130:::150	125--145	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1524.miRNA:9208	cuaaucuuuccuucuuuuccu
                                                                                                                                                   *********************	136:::156	131--150	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1524.miRNA:9209	uuuccuucuuuuccuu-auuu
>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1524
	cgaaaucuuuuuuaaaaaagcgaccaagagccaaaauggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaauggaaauagacggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguugaugagauuuggugugcucuuagccgucaaauccgaucaucuguauguacauaugauuugaucaucuguauccaagccgggcugaaaaugagaggcgggcgcacugucacaguuuccaguugauaccguuaaaaaauuuacagaacacaaauuucaaaguuucaaaauuugaaaaacuuccgccuccgcccgcccaaucguugcgcuguguuuucuuuuguucaccgcgcucuccauuucu
	.(((((............(((((.....((((....((((((((((((((((.((.((.....((((((.(((((((((....((((....(((.(((((...(((..(((((...(((((((((((((.((((.(((((.((....(((((((...(((((............((..((........))..)).............)))))..)))))))....)).))))))))).)))))))))))))....)))))....))).))))))))...))))......))))))))).)))))))).)).))))))))))))))))))))..........((((((((..((((...(((((....(((((...))))).))))).))))........(((((((.........)))))))............))))))))...)))))((((.(((............))).)))).....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3128.269.0	is_MIRNA
	VAL:	2.33	MeanVal:	34.94169	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agccaaaauggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaa--uggaaauagacggguuagaugagau--cugaagug-aucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuu-auuugu
            ++++----++++++++++++++++-++-++-----++++++-+++++++++----||++++----+++-+++++---+++--||+++++---|+++++++++++++-++++-+++++-++----+++++++---+++++------------|++--++
            ++++||||++++++++++++++++-++-++|||||++++++-+++++++++------++++---|+++|+++++-||+++----+++++----+++++++++++++-++++|+++++-++----+++++++--|+++++-------------++--++
    REV:    ucgg----gccgaaccuaugucuacuaguu-----uaguauacauguaugucuacuagccuaaa-cug-ccgauu--cucgugugguuuagaguaguugccgaccucuccu-cuacaucccuggacgguggcu-gaaagacucuguuuauuuuggucg
                                                                                                                                               *********************	132:::152	127--146	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1525.miRNA:9210	aaucuuuccuucuuuuccuu-
                                                                                                                                              *********************	131:::151	126--146	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1525.miRNA:9211	uaaucuuuccuucuuuuccuu
                                                                                                                                                *********************	133:::153	128--147	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1525.miRNA:9212	aucuuuccuucuuuuccuu-a
                                                                                                                                            *********************	129:::149	124--144	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1525.miRNA:9213	acuaaucuuuccuucuuuucc
                                                                                                                                             *********************	130:::150	125--145	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1525.miRNA:9214	cuaaucuuuccuucuuuuccu
                                                                                                                                                   *********************	136:::156	131--150	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1525.miRNA:9215	uuuccuucuuuuccuu-auuu
>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1525
	aagcgaccaagagccaaaauggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaauggaaauagacggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguugaugagauuuggugugcucuuagccgucaaauccgaucaucuguauguacauaugauuugaucaucuguauccaagccgggcugaaaaugagaggcgggcgcacugucacaguuuccaguugauaccguuaaaaaauuuacagaacacaaauuucaaaguuucaaaauuugaaaaacuuccgccuccgcccgcccaaucguugcgcuguguuuucuuuuguucaccgcgcu
	.(((((.....((((....((((((((((((((((.((.((.....((((((.(((((((((....((((....(((.(((((...(((..(((((...(((((((((((((.((((.(((((.((....(((((((...(((((............((..((........))..)).............)))))..)))))))....)).))))))))).)))))))))))))....)))))....))).))))))))...))))......))))))))).)))))))).)).))))))))))))))))))))..........((((((((..((((...(((((....(((((...))))).))))).))))........(((((((.........)))))))............))))))))...)))))((((.(((............))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3128.279.0	is_MIRNA
	VAL:	2.33	MeanVal:	34.94169	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agccaaaauggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaa--uggaaauagacggguuagaugagau--cugaagug-aucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuu-auuugu
            ++++----++++++++++++++++-++-++-----++++++-+++++++++----||++++----+++-+++++---+++--||+++++---|+++++++++++++-++++-+++++-++----+++++++---+++++------------|++--++
            ++++||||++++++++++++++++-++-++|||||++++++-+++++++++------++++---|+++|+++++-||+++----+++++----+++++++++++++-++++|+++++-++----+++++++--|+++++-------------++--++
    REV:    ucgg----gccgaaccuaugucuacuaguu-----uaguauacauguaugucuacuagccuaaa-cug-ccgauu--cucgugugguuuagaguaguugccgaccucuccu-cuacaucccuggacgguggcu-gaaagacucuguuuauuuuggucg
                                                                                                                                               *********************	132:::152	127--146	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1526.miRNA:9216	aaucuuuccuucuuuuccuu-
                                                                                                                                              *********************	131:::151	126--146	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1526.miRNA:9217	uaaucuuuccuucuuuuccuu
                                                                                                                                                *********************	133:::153	128--147	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1526.miRNA:9218	aucuuuccuucuuuuccuu-a
                                                                                                                                            *********************	129:::149	124--144	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1526.miRNA:9219	acuaaucuuuccuucuuuucc
                                                                                                                                             *********************	130:::150	125--145	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1526.miRNA:9220	cuaaucuuuccuucuuuuccu
                                                                                                                                                   *********************	136:::156	131--150	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1526.miRNA:9221	uuuccuucuuuuccuu-auuu
>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1526
	gagccaaaauggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaauggaaauagacggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguugaugagauuuggugugcucuuagccgucaaauccgaucaucuguauguacauaugauuugaucaucuguauccaagccgggcugaaaaugagaggcgggcgcacugucacaguuuccaguugauaccguuaaaaaauuuacagaacacaaauuucaaaguuucaaaauuugaaaaacuuccgccuccgcccgcccaaucguugcgcuguguuuucuuuuguucaccgcgcucuccauuucuuucuuucu
	.((((....((((((((((((((((.((.((.....((((((.(((((((((....((((....(((.(((((...(((..(((((...(((((((((((((.((((.(((((.((....(((((((...(((((............((..((........))..)).............)))))..)))))))....)).))))))))).)))))))))))))....)))))....))).))))))))...))))......))))))))).)))))))).)).))))))))))))))))))))((((..((((((((((((..((((...(((((....(((((...))))).))))).))))........(((((((.........)))))))............))))))))........((((.(((............))).))))........))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3128.289.0	is_MIRNA
	VAL:	3.41	MeanVal:	51.178858	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaa--uggaaauagacggguuagaugagau--cugaagug-aucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuu-auuugu
            +++++++++++++++-++-++-----++++++-+++++++++----||++++----+++-+++++---+++--||+++++---|+++++++++++++-++++-+++++-++----+++++++---+++++------------|++--++
            +++++++++++++++-++-++|||||++++++-+++++++++------++++---|+++|+++++-||+++----+++++----+++++++++++++-++++|+++++-++----+++++++--|+++++-------------++--++
    REV:    ccgaaccuaugucuacuaguu-----uaguauacauguaugucuacuagccuaaa-cug-ccgauu--cucgugugguuuagaguaguugccgaccucuccu-cuacaucccuggacgguggcu-gaaagacucuguuuauuuuggucg
                                                                                                                                      *********************	123:::143	118--137	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1527.miRNA:9222	aaucuuuccuucuuuuccuu-
                                                                                                                                     *********************	122:::142	117--137	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1527.miRNA:9223	uaaucuuuccuucuuuuccuu
                                                                                                                                       *********************	124:::144	119--138	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1527.miRNA:9224	aucuuuccuucuuuuccuu-a
                                                                                                                                   *********************	120:::140	115--135	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1527.miRNA:9225	acuaaucuuuccuucuuuucc
                                                                                                                                    *********************	121:::141	116--136	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1527.miRNA:9226	cuaaucuuuccuucuuuuccu
                                                                                                                                          *********************	127:::147	122--141	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1527.miRNA:9227	uuuccuucuuuuccuu-auuu
>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1527
	ggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaauggaaauagacggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguugaugagauuuggugugcucuuagccgucaaauccgaucaucuguauguacauaugauuugaucaucuguauccaagccgggcugaaaaugagaggcgggcgcacugucacaguuuccaguugauaccguuaaaaaauuuacagaacacaaauuucaaaguuucaaaauuugaaaaacuuccgccuccgcccgcccaaucguugcgcuguguuuucuuuuguucaccgcgcucuccauuucuuucuuucu
	(((((((((((((((.((.((.....((((((.(((((((((....((((....(((.(((((...(((..(((((...(((((((((((((.((((.(((((.((....(((((((...(((((............((..((........))..)).............)))))..)))))))....)).))))))))).)))))))))))))....)))))....))).))))))))...))))......))))))))).)))))))).)).))))))))))))))).....((((..((((((((((((..((((...(((((....(((((...))))).))))).))))........(((((((.........)))))))............))))))))........((((.(((............))).))))........))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3128.344.0	is_MIRNA
	VAL:	28.59	MeanVal:	428.546112	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuu-auuugu
            +++++++++++-++++-+++++-++----+++++++---+++++------------|++--++
            +++++++++++-++++|+++++-++----+++++++--|+++++-------------++--++
    REV:    guugccgaccucuccu-cuacaucccuggacgguggcu-gaaagacucuguuuauuuuggucg
                                                *********************	37:::57	37--56	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1528.miRNA:9228	aaucuuuccuucuuuuccuu-
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1528.miRNA:9229	uaaucuuuccuucuuuuccuu
                                                 *********************	38:::58	38--57	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1528.miRNA:9230	aucuuuccuucuuuuccuu-a
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1528.miRNA:9231	acuaaucuuuccuucuuuucc
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1528.miRNA:9232	cuaaucuuuccuucuuuuccu
                                                    *********************	41:::61	41--60	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1528.miRNA:9233	uuuccuucuuuuccuu-auuu
>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1528
	acggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguug
	.((((((......)))))).......(((((((((((.((((.(((((.((....(((((((...(((((............((..((........))..)).............)))))..)))))))....)).))))))))).)))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3128.348.0	is_MIRNA
	VAL:	28.59	MeanVal:	428.546112	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuu-auuugu
            +++++++++++-++++-+++++-++----+++++++---+++++------------|++--++
            +++++++++++-++++|+++++-++----+++++++--|+++++-------------++--++
    REV:    guugccgaccucuccu-cuacaucccuggacgguggcu-gaaagacucuguuuauuuuggucg
                                                *********************	37:::57	37--56	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1529.miRNA:9234	aaucuuuccuucuuuuccuu-
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1529.miRNA:9235	uaaucuuuccuucuuuuccuu
                                                 *********************	38:::58	38--57	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1529.miRNA:9236	aucuuuccuucuuuuccuu-a
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1529.miRNA:9237	acuaaucuuuccuucuuuucc
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1529.miRNA:9238	cuaaucuuuccuucuuuuccu
                                                    *********************	41:::61	41--60	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1529.miRNA:9239	uuuccuucuuuuccuu-auuu
>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1529
	guuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguug
	.((((((...))))))......(((((((((((.((((.(((((.((....(((((((...(((((............((..((........))..)).............)))))..)))))))....)).))))))))).)))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3128.356.0	is_MIRNA
	VAL:	16.46	MeanVal:	246.802855	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuu-auuugu
            +++++++++-++++-+++++-++----+++++++---+++++------------|++--++
            +++++++++-++++|+++++-++----+++++++--|+++++-------------++--++
    REV:    ugccgaccucuccu-cuacaucccuggacgguggcu-gaaagacucuguuuauuuuggucg
                                              *********************	35:::55	35--54	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1530.miRNA:9240	aaucuuuccuucuuuuccuu-
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1530.miRNA:9241	uaaucuuuccuucuuuuccuu
                                               *********************	36:::56	36--55	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1530.miRNA:9242	aucuuuccuucuuuuccuu-a
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1530.miRNA:9243	acuaaucuuuccuucuuuucc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1530.miRNA:9244	cuaaucuuuccuucuuuuccu
                                                  *********************	39:::59	39--58	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1530.miRNA:9245	uuuccuucuuuuccuu-auuu
>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1530
	agaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguu
	.((((......)))).(((((((((.((((.(((((.((....(((((((...(((((............((..((........))..)).............)))))..)))))))....)).))))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3128.369.0	is_MIRNA
	VAL:	28.59	MeanVal:	428.546112	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuu-auuugu
            +++++++++++-++++-+++++-++----+++++++---+++++------------|++--++
            +++++++++++-++++|+++++-++----+++++++--|+++++-------------++--++
    REV:    guugccgaccucuccu-cuacaucccuggacgguggcu-gaaagacucuguuuauuuuggucg
                                                *********************	37:::57	37--56	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1531.miRNA:9246	aaucuuuccuucuuuuccuu-
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1531.miRNA:9247	uaaucuuuccuucuuuuccuu
                                                 *********************	38:::58	38--57	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1531.miRNA:9248	aucuuuccuucuuuuccuu-a
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1531.miRNA:9249	acuaaucuuuccuucuuuucc
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1531.miRNA:9250	cuaaucuuuccuucuuuuccu
                                                    *********************	41:::61	41--60	>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1531.miRNA:9251	uuuccuucuuuuccuu-auuu
>>scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1531
	ucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguug
	.(((((((((((.((((.(((((.((....(((((((...(((((............((..((........))..)).............)))))..)))))))....)).))))))))).)))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3133.0	is_MIRNA
	VAL:	8.02	MeanVal:	156.34515	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuauaguaaugacacuuaauuuuguagucaauuucaacaugcaagucaaaua-ucagucg-auuugaaaauuuaaaaauuuucuuauuaaaauggucaauuuccguagg
            +++++++---+++-+++++++---++++-----++++---+++---++++++|+++--++|+++++++++------+++++++-----+++++-+++++++++++-+++
            +++++++--|+++|+++++++--|++++-----++++---+++---++++++-+++||++-+++++++++----||+++++++-----+++++-+++++++++++-+++
    REV:    aguaucacc-uug-gaauuaaca-aucaauauugguuauucguaccguuuauaagu--gcuuaaauuuuuuaaa--uuaaaaguacauuuuuaacaguuaaagguuucc
                                                                                            *********************	81:::101	79--99	>>scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1532.miRNA:9252	uucuuauuaaaauggucaauu
                                                                                           *********************	80:::100	78--98	>>scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1532.miRNA:9253	uuucuuauuaaaauggucaau
                                                                                             *********************	82:::102	80--100	>>scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1532.miRNA:9254	ucuuauuaaaauggucaauuu
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1532.miRNA:9255	auuuucuuauuaaaaugguca
                                                                                          *********************	79:::99	77--97	>>scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1532.miRNA:9256	uuuucuuauuaaaauggucaa
                                                                                        *********************	77:::97	75--95	>>scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1532.miRNA:9257	aauuuucuuauuaaaaugguc
>>scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1532
	auguuucaccauguuaagcccuuccaauaguagccaaaugaaguuaaaaaaacauuguuuaacaugcuaaaauaacaucgaguaauuucauuuuuaacuucguuuggucauuguuuauaaggguuauaguaaugacacuuaauuuuguagucaauuucaacaugcaagucaaauaucagucgauuugaaaauuuaaaaauuuucuuauuaaaauggucaauuuccguagguuaaccccuuuggaaauugacaauuuuuacaugaaaauuaaauuuuuuaaauucgugaauauuugccaugcuuauugguuauaacuaacaauuaagguuccacuaugaguuuaccauguuaagcacuucaaauaauagccaauugaaguucaaaaauaucuuucaacaugcgaaaauaacaccgaguaauuuuauguuuuaacuuuguuuggucauuguuuauagggguuaccauaauga
	.....(((..(((.(((.((((...((((((..(((((..(((((((((......((.....))...((((((.((.(((.((......(((((((((((((.((((..(((((((..(((..(((((((...(((.(((((((...((((.....((((...(((...(((((((((..(((((((((((......(((((((.....(((((.(((((((((((.(((......))).))))))))))).))))).....)))))))....))))))))).))))).))))))...)))...)))).....))))..))))))))))..)))))))(((((......))))).))).)))))))..)))).))))))).))))))...((((.......)))).....))))))).))))))..)))))))))..)))))..))))))...)))).))).)))..)))

###########################################################################################################################

>scaffold3133.1	is_MIRNA
	VAL:	8.02	MeanVal:	156.34515	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuauaguaaugacacuuaauuuuguagucaauuucaacaugcaagucaaaua-ucagucg-auuugaaaauuuaaaaauuuucuuauuaaaauggucaauuuccguagg
            +++++++---+++-+++++++---++++-----++++---+++---++++++|+++--++|+++++++++------+++++++-----+++++-+++++++++++-+++
            +++++++--|+++|+++++++--|++++-----++++---+++---++++++-+++||++-+++++++++----||+++++++-----+++++-+++++++++++-+++
    REV:    aguaucacc-uug-gaauuaaca-aucaauauugguuauucguaccguuuauaagu--gcuuaaauuuuuuaaa--uuaaaaguacauuuuuaacaguuaaagguuucc
                                                                                            *********************	81:::101	79--99	>>scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1533.miRNA:9258	uucuuauuaaaauggucaauu
                                                                                           *********************	80:::100	78--98	>>scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1533.miRNA:9259	uuucuuauuaaaauggucaau
                                                                                             *********************	82:::102	80--100	>>scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1533.miRNA:9260	ucuuauuaaaauggucaauuu
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1533.miRNA:9261	auuuucuuauuaaaaugguca
                                                                                          *********************	79:::99	77--97	>>scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1533.miRNA:9262	uuuucuuauuaaaauggucaa
                                                                                        *********************	77:::97	75--95	>>scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1533.miRNA:9263	aauuuucuuauuaaaaugguc
>>scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1533
	auguuucaccauguuaagcccuuccaauaguagccaaaugaaguuaaaaaaacauuguuuaacaugcuaaaauaacaucgaguaauuucauuuuuaacuucguuuggucauuguuuauaaggguuauaguaaugacacuuaauuuuguagucaauuucaacaugcaagucaaauaucagucgauuugaaaauuuaaaaauuuucuuauuaaaauggucaauuuccguagguuaaccccuuuggaaauugacaauuuuuacaugaaaauuaaauuuuuuaaauucgugaauauuugccaugcuuauugguuauaacuaacaauuaagguuccacuaugaguuuaccauguuaagcacuucaaauaauagccaauugaaguucaaaaauaucuuucaacaugcgaaaauaacaccgaguaauuuuauguuuuaacuuuguuuggucauuguuuauagggguuaccauaauga
	.....(((..(((.(((.((((...((((((..((((((((((((((((......((.....))...((((((.((.(((.((......(((((((((((((.((((..(((((((..(((..(((((((...(((.(((((((...((((.....((((...(((...(((((((((..(((((((((((......(((((((.....(((((.(((((((((((.(((......))).))))))))))).))))).....)))))))....))))))))).))))).))))))...)))...)))).....))))..))))))))))..)))))))(((((......))))).))).)))))))..)))).))))))).))))))...((((.......)))).....))))))).))))))..))))))))))))))))..))))))...)))).))).)))..)))

###########################################################################################################################

>scaffold3133.2	is_MIRNA
	VAL:	8.02	MeanVal:	156.34515	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuauaguaaugacacuuaauuuuguagucaauuucaacaugcaagucaaaua-ucagucg-auuugaaaauuuaaaaauuuucuuauuaaaauggucaauuuccguagg
            +++++++---+++-+++++++---++++-----++++---+++---++++++|+++--++|+++++++++------+++++++-----+++++-+++++++++++-+++
            +++++++--|+++|+++++++--|++++-----++++---+++---++++++-+++||++-+++++++++----||+++++++-----+++++-+++++++++++-+++
    REV:    aguaucacc-uug-gaauuaaca-aucaauauugguuauucguaccguuuauaagu--gcuuaaauuuuuuaaa--uuaaaaguacauuuuuaacaguuaaagguuucc
                                                                                            *********************	81:::101	79--99	>>scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1534.miRNA:9264	uucuuauuaaaauggucaauu
                                                                                           *********************	80:::100	78--98	>>scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1534.miRNA:9265	uuucuuauuaaaauggucaau
                                                                                             *********************	82:::102	80--100	>>scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1534.miRNA:9266	ucuuauuaaaauggucaauuu
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1534.miRNA:9267	auuuucuuauuaaaaugguca
                                                                                          *********************	79:::99	77--97	>>scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1534.miRNA:9268	uuuucuuauuaaaauggucaa
                                                                                        *********************	77:::97	75--95	>>scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1534.miRNA:9269	aauuuucuuauuaaaaugguc
>>scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1534
	auguuucaccauguuaagcccuuccaauaguagccaaaugaaguuaaaaaaacauuguuuaacaugcuaaaauaacaucgaguaauuucauuuuuaacuucguuuggucauuguuuauaaggguuauaguaaugacacuuaauuuuguagucaauuucaacaugcaagucaaauaucagucgauuugaaaauuuaaaaauuuucuuauuaaaauggucaauuuccguagguuaaccccuuuggaaauugacaauuuuuacaugaaaauuaaauuuuuuaaauucgugaauauuugccaugcuuauugguuauaacuaacaauuaagguuccacuaugaguuuaccauguuaagcacuucaaauaauagccaauugaaguucaaaaauaucuuucaacaugcgaaaauaacaccgaguaauuuuauguuuuaacuuuguuuggucauuguuuauagggguuaccauaauga
	.....(((..(((.(((.((((...((((((..(((((..(((((((((...((.((.....)))).((((((.((.(((.((......(((((((((((((.((((..(((((((..(((..(((((((...(((.(((((((...((((.....((((...(((...(((((((((..(((((((((((......(((((((.....(((((.(((((((((((.(((......))).))))))))))).))))).....)))))))....))))))))).))))).))))))...)))...)))).....))))..))))))))))..)))))))(((((......))))).))).)))))))..)))).))))))).))))))...((((.......)))).....))))))).))))))..)))))))))..)))))..))))))...)))).))).)))..)))

###########################################################################################################################

>scaffold3158.615.0	is_MIRNA
	VAL:	0.94	MeanVal:	7.8236905	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuuugagguuggauauccuaaucggagc----caaucauugcgagcuuuuuggagccaa
            +++++++++++++++----+++++--+++||||++++------++++++-++++-+++++
            +++++++++++++++||||+++++--+++----++++------++++++-++++-+++++
    REV:    gagagcuuuaacuua----auuagagucgaacaguuguucuucuucgaauaaccgcgguu
                                             *********************	34:::54	30--50	>>scaffold3158.Lu0910.pre-miRNA:1535.miRNA:9270	caaucauugcgagcuuuuugg
                                              *********************	35:::55	31--51	>>scaffold3158.Lu0910.pre-miRNA:1535.miRNA:9271	aaucauugcgagcuuuuugga
                                                   *********************	40:::60	36--56	>>scaffold3158.Lu0910.pre-miRNA:1535.miRNA:9272	uugcgagcuuuuuggagccaa
                                               *********************	36:::56	32--52	>>scaffold3158.Lu0910.pre-miRNA:1535.miRNA:9273	aucauugcgagcuuuuuggag
                                                  *********************	39:::59	35--55	>>scaffold3158.Lu0910.pre-miRNA:1535.miRNA:9274	auugcgagcuuuuuggagcca
                                                 *********************	38:::58	34--54	>>scaffold3158.Lu0910.pre-miRNA:1535.miRNA:9275	cauugcgagcuuuuuggagcc
>>scaffold3158.Lu0910.pre-miRNA:1535
	gcuuuugagguuggauauccuaaucggagccaaucauugcgagcuuuuuggagccaaucauugcgagcuuuuuggcgccaauaagcuucuucuuguugacaagcugagauuaauucaauuucgagaga
	.(((((((((((((((....(((((..(((((((......((((((.((((.(((((..............))))).)))).))))))......))))....)))..)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3253.1254.0	is_MIRNA
	VAL:	7.60	MeanVal:	80.435481	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauacauaguggaaauguacuaucgc-aagcugcacuguccauggugcauggug
            +++-+++++++++++++++-----++|+++-+++++-+++++++++-+++++++
            +++-+++++++++++++++----|++-+++-+++++-+++++++++-+++++++
    REV:    uuacguaucaccuuuacauaaca-ugauuccacgugccagguaccagguaccac
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1536.miRNA:9276	auacauaguggaaauguacua
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1536.miRNA:9277	uacauaguggaaauguacuau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1536.miRNA:9278	acauaguggaaauguacuauc
>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1536
	guucacuaugcauaguggaauagcacuauauuaaggugcacgauacauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauua
	.(((((((....)))))))...(((((.......)))))..(((.(((((((((((((((.....(((((.(((((.(((((((((.(((((((...(((..(((.((((.((.((((((...((...........)).)))))))).(((((((...)))))))..)))))))..)))..(((......)))))))))).))))))))).))))).))).))....))))))))))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold3253.1254.1	is_MIRNA
	VAL:	7.60	MeanVal:	80.435481	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauacauaguggaaauguacuaucgc-aagcugcacuguccauggugcauggug
            +++-+++++++++++++++-----++|+++-+++++-+++++++++-+++++++
            +++-+++++++++++++++----|++-+++-+++++-+++++++++-+++++++
    REV:    uuacguaucaccuuuacauaaca-ugauuccacgugccagguaccagguaccac
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1537.miRNA:9279	auacauaguggaaauguacua
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1537.miRNA:9280	uacauaguggaaauguacuau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1537.miRNA:9281	acauaguggaaauguacuauc
>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1537
	guucacuaugcauaguggaauagcacuauauuaaggugcacgauacauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauua
	.(((((((....)))))))...(((((.......)))))..(((.(((((((((((((((.....(((((.(((((.(((((((((.(((((((...(((..(((.((((....((((((...((...........)).))))))...(((((((...)))))))..)))))))..)))..(((......)))))))))).))))))))).))))).))).))....))))))))))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold3253.1264.0	is_MIRNA
	VAL:	30.01	MeanVal:	634.7086375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggugcacgauacauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggu-------gaaugguugaacuacaucauucgaaugugca
            +++++++++----+++++++++++++++++-----+++-+++++-+++++++-++++++++-+++-+++-++-++++++--+++++++-++--++++-++--++++++++++++++---++++-++++++++|||||||+++++++-+++-++++++++++-++++++++
            +++++++++----+++++++++++++++++-----+++-+++++-+++++++-++++++++-+++-+++-++-++++++-|+++++++-++--++++-++--++++++++++++++---++++-++++++++-------+++++++-+++-++++++++++-++++++++
    REV:    uuccacgugacaaguauuaccuuuacgugacauuauuccacgugucagguacaacguaucagcuugauguagcaugguug-agcgugacacauaucacguacuacuuucacgugguauaguaucacgugccacguaacacuuaccaccuuuauguaguaagauuacacgu
                                                                                                   *********************	88:::108	88--108	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1538.miRNA:9282	uaugcuuaguuuacaauggaa
                                                                                               *********************	84:::104	84--104	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1538.miRNA:9283	gcacuaugcuuaguuuacaau
                                                                                                *********************	85:::105	85--105	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1538.miRNA:9284	cacuaugcuuaguuuacaaug
                                                                                                               *********************	100:::120	100--120	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1538.miRNA:9285	acaauggaagugcacuacacc
                                                                                                                *********************	101:::121	101--121	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1538.miRNA:9286	caauggaagugcacuacacca
                                                                                                    *********************	89:::109	89--109	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1538.miRNA:9287	augcuuaguuuacaauggaag
>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1538
	cauaguggaauagcacuauauuaaggugcacgauacauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcaccuuu
	.((((((......))))))...(((((((((....(((((((((((((((((.....(((.(((((.(((((((.((((((((.(((.(((.((.((((((..(((((((.((..((((.((..((((((((((((((...((((.(((((((((((((((.(((.((((((((((.((((((((...((((..(((....((((......))))....))).))))...((((...((((.(((.(((((((........))))))).)))))))...)))).....(((..((((....))))..)))....)))))))).)))))))))).))).))))))).......)))))))).))))...))))))))))))))..)).))))..)).))))))).)))))).)).))).))).)))))))).))))))).))))).))).....)))))))))))))))))....))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3253.1275.0	is_MIRNA
	VAL:	7.60	MeanVal:	80.435481	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauacauaguggaaauguacuaucgc-aagcugcacuguccauggugcauggug
            +++-+++++++++++++++-----++|+++-+++++-+++++++++-+++++++
            +++-+++++++++++++++----|++-+++-+++++-+++++++++-+++++++
    REV:    uuacguaucaccuuuacauaaca-ugauuccacgugccagguaccagguaccac
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1539.miRNA:9288	auacauaguggaaauguacua
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1539.miRNA:9289	uacauaguggaaauguacuau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1539.miRNA:9290	acauaguggaaauguacuauc
>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1539
	agcacuauauuaaggugcacgauacauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauua
	.(((((.......)))))..(((.(((((((((((((((.....(((((.(((((.(((((((((.(((((((...(((..(((.((((.((.((((((...((...........)).)))))))).(((((((...)))))))..)))))))..)))..(((......)))))))))).))))))))).))))).))).))....))))))))))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold3253.1275.1	is_MIRNA
	VAL:	7.60	MeanVal:	80.435481	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauacauaguggaaauguacuaucgc-aagcugcacuguccauggugcauggug
            +++-+++++++++++++++-----++|+++-+++++-+++++++++-+++++++
            +++-+++++++++++++++----|++-+++-+++++-+++++++++-+++++++
    REV:    uuacguaucaccuuuacauaaca-ugauuccacgugccagguaccagguaccac
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1540.miRNA:9291	auacauaguggaaauguacua
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1540.miRNA:9292	uacauaguggaaauguacuau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1540.miRNA:9293	acauaguggaaauguacuauc
>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1540
	agcacuauauuaaggugcacgauacauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauua
	.(((((.......)))))..(((.(((((((((((((((.....(((((.(((((.(((((((((.(((((((...(((..(((.((((....((((((...((...........)).))))))...(((((((...)))))))..)))))))..)))..(((......)))))))))).))))))))).))))).))).))....))))))))))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold3253.1281.0	is_MIRNA
	VAL:	23.79	MeanVal:	503.2933325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuaaggugcacgauacauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggu-------gaaugguugaacuacaucauucgaaugugca
            +++-+++++++++----+++++++++++++++++-----+++-+++++-+++++++-++++++++-+++-+++-++-++++++--+++++++-++--++++-++--++++++++++++++---++++-++++++++|||||||+++++++-+++-++++++++++-++++++++
            +++-+++++++++----+++++++++++++++++-----+++-+++++-+++++++-++++++++-+++-+++-++-++++++-|+++++++-++--++++-++--++++++++++++++---++++-++++++++-------+++++++-+++-++++++++++-++++++++
    REV:    auauuuccacgugacaaguauuaccuuuacgugacauuauuccacgugucagguacaacguaucagcuugauguagcaugguug-agcgugacacauaucacguacuacuuucacgugguauaguaucacgugccacguaacacuuaccaccuuuauguaguaagauuacacgu
                                                                                                       *********************	92:::112	92--112	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1541.miRNA:9294	uaugcuuaguuuacaauggaa
                                                                                                   *********************	88:::108	88--108	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1541.miRNA:9295	gcacuaugcuuaguuuacaau
                                                                                                    *********************	89:::109	89--109	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1541.miRNA:9296	cacuaugcuuaguuuacaaug
                                                                                                                   *********************	104:::124	104--124	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1541.miRNA:9297	acaauggaagugcacuacacc
                                                                                                                    *********************	105:::125	105--125	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1541.miRNA:9298	caauggaagugcacuacacca
                                                                                                        *********************	93:::113	93--113	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1541.miRNA:9299	augcuuaguuuacaauggaag
>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1541
	auauuaaggugcacgauacauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcaccuuuaua
	.(((.(((((((((....(((((((((((((((((.....(((.(((((.(((((((.((((((((.(((.(((.((.((((((..(((((((.((..((((.((..((((((((((((((...((((.(((((((((((((((.(((.((((((((((.((((((((...((((..(((....((((......))))....))).))))...((((...((((.(((.(((((((........))))))).)))))))...)))).....(((..((((....))))..)))....)))))))).)))))))))).))).))))))).......)))))))).))))...))))))))))))))..)).))))..)).))))))).)))))).)).))).))).)))))))).))))))).))))).))).....)))))))))))))))))....))))))))).)))

###########################################################################################################################

>scaffold3253.1285.0	is_MIRNA
	VAL:	30.01	MeanVal:	634.7086375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggugcacgauacauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggu-------gaaugguugaacuacaucauucgaaugugca
            +++++++++----+++++++++++++++++-----+++-+++++-+++++++-++++++++-+++-+++-++-++++++--+++++++-++--++++-++--++++++++++++++---++++-++++++++|||||||+++++++-+++-++++++++++-++++++++
            +++++++++----+++++++++++++++++-----+++-+++++-+++++++-++++++++-+++-+++-++-++++++-|+++++++-++--++++-++--++++++++++++++---++++-++++++++-------+++++++-+++-++++++++++-++++++++
    REV:    uuccacgugacaaguauuaccuuuacgugacauuauuccacgugucagguacaacguaucagcuugauguagcaugguug-agcgugacacauaucacguacuacuuucacgugguauaguaucacgugccacguaacacuuaccaccuuuauguaguaagauuacacgu
                                                                                                   *********************	88:::108	88--108	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1542.miRNA:9300	uaugcuuaguuuacaauggaa
                                                                                               *********************	84:::104	84--104	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1542.miRNA:9301	gcacuaugcuuaguuuacaau
                                                                                                *********************	85:::105	85--105	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1542.miRNA:9302	cacuaugcuuaguuuacaaug
                                                                                                               *********************	100:::120	100--120	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1542.miRNA:9303	acaauggaagugcacuacacc
                                                                                                                *********************	101:::121	101--121	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1542.miRNA:9304	caauggaagugcacuacacca
                                                                                                    *********************	89:::109	89--109	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1542.miRNA:9305	augcuuaguuuacaauggaag
>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1542
	uaaggugcacgauacauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcaccuuu
	.(((((((((....(((((((((((((((((.....(((.(((((.(((((((.((((((((.(((.(((.((.((((((..(((((((.((..((((.((..((((((((((((((...((((.(((((((((((((((.(((.((((((((((.((((((((...((((..(((....((((......))))....))).))))...((((...((((.(((.(((((((........))))))).)))))))...)))).....(((..((((....))))..)))....)))))))).)))))))))).))).))))))).......)))))))).))))...))))))))))))))..)).))))..)).))))))).)))))).)).))).))).)))))))).))))))).))))).))).....)))))))))))))))))....))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3253.1294.0	is_MIRNA
	VAL:	7.60	MeanVal:	80.435481	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauacauaguggaaauguacuaucgc-aagcugcacuguccauggugcauggug
            +++-+++++++++++++++-----++|+++-+++++-+++++++++-+++++++
            +++-+++++++++++++++----|++-+++-+++++-+++++++++-+++++++
    REV:    uuacguaucaccuuuacauaaca-ugauuccacgugccagguaccagguaccac
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1543.miRNA:9306	auacauaguggaaauguacua
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1543.miRNA:9307	uacauaguggaaauguacuau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1543.miRNA:9308	acauaguggaaauguacuauc
>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1543
	cgauacauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauua
	.(((.(((((((((((((((.....(((((.(((((.(((((((((.(((((((...(((..(((.((((....((((((...((...........)).))))))...(((((((...)))))))..)))))))..)))..(((......)))))))))).))))))))).))))).))).))....))))))))))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold3253.1294.1	is_MIRNA
	VAL:	7.60	MeanVal:	80.435481	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauacauaguggaaauguacuaucgc-aagcugcacuguccauggugcauggug
            +++-+++++++++++++++-----++|+++-+++++-+++++++++-+++++++
            +++-+++++++++++++++----|++-+++-+++++-+++++++++-+++++++
    REV:    uuacguaucaccuuuacauaaca-ugauuccacgugccagguaccagguaccac
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1544.miRNA:9309	auacauaguggaaauguacua
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1544.miRNA:9310	uacauaguggaaauguacuau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1544.miRNA:9311	acauaguggaaauguacuauc
>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1544
	cgauacauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauua
	.(((.(((((((((((((((.....(((((.(((((.(((((((((.(((((((...(((..(((.((((.((.((((((...((...........)).)))))))).(((((((...)))))))..)))))))..)))..(((......)))))))))).))))))))).))))).))).))....))))))))))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold3253.1298.0	is_MIRNA
	VAL:	9.06	MeanVal:	105.301588333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauaguggaaauguacuaucgc-aagcugcacuguccauggugcauggug
            +++++++++++++++-----++|+++-+++++-+++++++++-+++++++
            +++++++++++++++----|++-+++-+++++-+++++++++-+++++++
    REV:    guaucaccuuuacauaaca-ugauuccacgugccagguaccagguaccac
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1545.miRNA:9312	auaguggaaauguacuaucgc
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1545.miRNA:9313	guggaaauguacuaucgc-aa
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1545.miRNA:9314	aguggaaauguacuaucgc-a
                 *********************	6:::26	6--25	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1545.miRNA:9315	uggaaauguacuaucgc-aag
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1545.miRNA:9316	uaguggaaauguacuaucgc-
                   *********************	8:::28	8--27	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1545.miRNA:9317	gaaauguacuaucgc-aagcu
>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1545
	acauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugc
	.(((((((((((((((.....(((((.(((((.(((((((((.(((((((...(((..(((.((((.((.((((((...((...........)).)))))))).(((((((...)))))))..)))))))..)))..(((......)))))))))).))))))))).))))).))).))....))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3253.1298.1	is_MIRNA
	VAL:	9.06	MeanVal:	105.301588333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauaguggaaauguacuaucgc-aagcugcacuguccauggugcauggug
            +++++++++++++++-----++|+++-+++++-+++++++++-+++++++
            +++++++++++++++----|++-+++-+++++-+++++++++-+++++++
    REV:    guaucaccuuuacauaaca-ugauuccacgugccagguaccagguaccac
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1546.miRNA:9318	auaguggaaauguacuaucgc
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1546.miRNA:9319	guggaaauguacuaucgc-aa
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1546.miRNA:9320	aguggaaauguacuaucgc-a
                 *********************	6:::26	6--25	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1546.miRNA:9321	uggaaauguacuaucgc-aag
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1546.miRNA:9322	uaguggaaauguacuaucgc-
                   *********************	8:::28	8--27	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1546.miRNA:9323	gaaauguacuaucgc-aagcu
>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1546
	acauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugc
	.(((((((((((((((.....(((((.(((((.(((((((((.(((((((...(((..(((.((((....((((((...((...........)).))))))...(((((((...)))))))..)))))))..)))..(((......)))))))))).))))))))).))))).))).))....))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3253.1309.0	is_MIRNA
	VAL:	1.56	MeanVal:	12.46508	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcauggug
            +++++++-----++-+++++-+++++++++-+++++++
            +++++++|||||++-+++++-+++++++++-+++++++
    REV:    acaugau-----uccacgugccagguaccagguaccac
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1547.miRNA:9324	gcacuguccauggugcauggu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1547.miRNA:9325	ugcacuguccauggugcaugg
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1547.miRNA:9326	cacuguccauggugcauggug
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1547.miRNA:9327	agcugcacuguccauggugca
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1547.miRNA:9328	cugcacuguccauggugcaug
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1547.miRNA:9329	gcugcacuguccauggugcau
>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1547
	auguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaa
	.(((((((.....((.(((((.(((((((((.(((((((...(((..(((.((((....((((((...((...........)).))))))...(((((((...)))))))..)))))))..)))..(((......)))))))))).))))))))).))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3253.1309.1	is_MIRNA
	VAL:	1.56	MeanVal:	12.46508	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcauggug
            +++++++-----++-+++++-+++++++++-+++++++
            +++++++|||||++-+++++-+++++++++-+++++++
    REV:    acaugau-----uccacgugccagguaccagguaccac
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1548.miRNA:9330	gcacuguccauggugcauggu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1548.miRNA:9331	ugcacuguccauggugcaugg
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1548.miRNA:9332	cacuguccauggugcauggug
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1548.miRNA:9333	agcugcacuguccauggugca
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1548.miRNA:9334	cugcacuguccauggugcaug
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1548.miRNA:9335	gcugcacuguccauggugcau
>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1548
	auguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaa
	.(((((((.....((.(((((.(((((((((.(((((((...(((..(((.((((.((.((((((...((...........)).)))))))).(((((((...)))))))..)))))))..)))..(((......)))))))))).))))))))).))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3253.1318.0	is_MIRNA
	VAL:	88.76	MeanVal:	678.656209777778	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gc-aagcugcacuguccauggugcauggug
            ++|+++-+++++-+++++++++-+++++++
            ++-+++-+++++-+++++++++-+++++++
    REV:    ugauuccacgugccagguaccagguaccac
                    *********************	9:::29	8--28	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1549.miRNA:9336	gcacuguccauggugcauggu
                   *********************	8:::28	7--27	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1549.miRNA:9337	ugcacuguccauggugcaugg
                     *********************	10:::30	9--29	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1549.miRNA:9338	cacuguccauggugcauggug
               *********************	4:::24	3--23	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1549.miRNA:9339	aagcugcacuguccauggugc
                *********************	5:::25	4--24	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1549.miRNA:9340	agcugcacuguccauggugca
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1549.miRNA:9341	c-aagcugcacuguccauggu
                 *********************	6:::26	5--25	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1549.miRNA:9342	gcugcacuguccauggugcau
                  *********************	7:::27	6--26	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1549.miRNA:9343	cugcacuguccauggugcaug
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1549.miRNA:9344	-aagcugcacuguccauggug
>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1549
	cgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuagua
	.(((((.(((((.(((((((((.(((((((...(((..(((.((((....((((((...((...........)).))))))...(((((((...)))))))..)))))))..)))..(((......)))))))))).))))))))).))))).))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold3253.1318.1	is_MIRNA
	VAL:	88.76	MeanVal:	678.656209777778	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gc-aagcugcacuguccauggugcauggug
            ++|+++-+++++-+++++++++-+++++++
            ++-+++-+++++-+++++++++-+++++++
    REV:    ugauuccacgugccagguaccagguaccac
                    *********************	9:::29	8--28	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1550.miRNA:9345	gcacuguccauggugcauggu
                   *********************	8:::28	7--27	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1550.miRNA:9346	ugcacuguccauggugcaugg
                     *********************	10:::30	9--29	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1550.miRNA:9347	cacuguccauggugcauggug
               *********************	4:::24	3--23	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1550.miRNA:9348	aagcugcacuguccauggugc
                *********************	5:::25	4--24	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1550.miRNA:9349	agcugcacuguccauggugca
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1550.miRNA:9350	c-aagcugcacuguccauggu
                 *********************	6:::26	5--25	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1550.miRNA:9351	gcugcacuguccauggugcau
                  *********************	7:::27	6--26	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1550.miRNA:9352	cugcacuguccauggugcaug
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1550.miRNA:9353	-aagcugcacuguccauggug
>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1550
	cgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuagua
	.(((((.(((((.(((((((((.(((((((...(((..(((.((((.((.((((((...((...........)).)))))))).(((((((...)))))))..)))))))..)))..(((......)))))))))).))))))))).))))).))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold3253.1320.0	is_MIRNA
	VAL:	145.73	MeanVal:	3082.4725715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggu-------gaaugguugaacuacaucauucgaaugugca
            +++-+++++-+++++++-++++++++-+++-+++-++-++++++--+++++++-++--++++-++--++++++++++++++---++++-++++++++|||||||+++++++-+++-++++++++++-++++++++
            +++-+++++-+++++++-++++++++-+++-+++-++-++++++-|+++++++-++--++++-++--++++++++++++++---++++-++++++++-------+++++++-+++-++++++++++-++++++++
    REV:    uuccacgugucagguacaacguaucagcuugauguagcaugguug-agcgugacacauaucacguacuacuuucacgugguauaguaucacgugccacguaacacuuaccaccuuuauguaguaagauuacacgu
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1551.miRNA:9354	uaugcuuaguuuacaauggaa
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1551.miRNA:9355	gcacuaugcuuaguuuacaau
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1551.miRNA:9356	cacuaugcuuaguuuacaaug
                                                                            *********************	65:::85	65--85	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1551.miRNA:9357	acaauggaagugcacuacacc
                                                                             *********************	66:::86	66--86	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1551.miRNA:9358	caauggaagugcacuacacca
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1551.miRNA:9359	augcuuaguuuacaauggaag
>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1551
	caagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcacc
	.(((.(((((.(((((((.((((((((.(((.(((.((.((((((..(((((((.((..((((.((..((((((((((((((...((((.(((((((((((((((.(((.((((((((((.((((((((...((((..(((....((((......))))....))).))))...((((...((((.(((.(((((((........))))))).)))))))...)))).....(((..((((....))))..)))....)))))))).)))))))))).))).))))))).......)))))))).))))...))))))))))))))..)).))))..)).))))))).)))))).)).))).))).)))))))).))))))).))))).)))......(((((((((......)))..)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3253.1324.0	is_MIRNA
	VAL:	149.32	MeanVal:	3158.45570366667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggu-------gaaugguugaacuacaucauucgaaugugca
            +++++-+++++++-++++++++-+++-+++-++-++++++--+++++++-++--++++-++--++++++++++++++---++++-++++++++|||||||+++++++-+++-++++++++++-++++++++
            +++++-+++++++-++++++++-+++-+++-++-++++++-|+++++++-++--++++-++--++++++++++++++---++++-++++++++-------+++++++-+++-++++++++++-++++++++
    REV:    acgugucagguacaacguaucagcuugauguagcaugguug-agcgugacacauaucacguacuacuuucacgugguauaguaucacgugccacguaacacuuaccaccuuuauguaguaagauuacacgu
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1552.miRNA:9360	uaugcuuaguuuacaauggaa
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1552.miRNA:9361	gcacuaugcuuaguuuacaau
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1552.miRNA:9362	cacuaugcuuaguuuacaaug
                                                                        *********************	61:::81	61--81	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1552.miRNA:9363	acaauggaagugcacuacacc
                                                                         *********************	62:::82	62--82	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1552.miRNA:9364	caauggaagugcacuacacca
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1552.miRNA:9365	augcuuaguuuacaauggaag
>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1552
	cugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcacc
	.(((((.(((((((.((((((((.(((.(((.((.((((((..(((((((.((..((((.((..((((((((((((((...((((.(((((((((((((((.(((.((((((((((.((((((((...((((..(((....((((......))))....))).))))...((((...((((.(((.(((((((........))))))).)))))))...)))).....(((..((((....))))..)))....)))))))).)))))))))).))).))))))).......)))))))).))))...))))))))))))))..)).))))..)).))))))).)))))).)).))).))).)))))))).))))))).)))))..........(((((((((......)))..)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3253.1331.0	is_MIRNA
	VAL:	108.58	MeanVal:	2296.5950875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggu-------gaaugguugaacuacaucauucgaaugugca
            +++++++-++++++++-+++-+++-++-++++++--+++++++-++--++++-++--++++++++++++++---++++-++++++++|||||||+++++++-+++-++++++++++-++++++++
            +++++++-++++++++-+++-+++-++-++++++-|+++++++-++--++++-++--++++++++++++++---++++-++++++++-------+++++++-+++-++++++++++-++++++++
    REV:    cagguacaacguaucagcuugauguagcaugguug-agcgugacacauaucacguacuacuuucacgugguauaguaucacgugccacguaacacuuaccaccuuuauguaguaagauuacacgu
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1553.miRNA:9366	uaugcuuaguuuacaauggaa
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1553.miRNA:9367	gcacuaugcuuaguuuacaau
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1553.miRNA:9368	cacuaugcuuaguuuacaaug
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1553.miRNA:9369	acaauggaagugcacuacacc
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1553.miRNA:9370	caauggaagugcacuacacca
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1553.miRNA:9371	augcuuaguuuacaauggaag
>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1553
	guccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcacc
	(((((((.((((((((.(((.(((.((.((((((..(((((((.((..((((.((..((((((((((((((...((((.(((((((((((((((.(((.((((((((((.((((((((...((((..(((....((((......))))....))).))))...((((...((((.(((.(((((((........))))))).)))))))...)))).....(((..((((....))))..)))....)))))))).)))))))))).))).))))))).......)))))))).))))...))))))))))))))..)).))))..)).))))))).)))))).)).))).))).)))))))).))))))).((((((....(((.((((......)))).)))...)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3253.1337.0	is_MIRNA
	VAL:	151.94	MeanVal:	3213.80115466667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggu-------gaaugguugaacuacaucauucgaaugugca
            +++-+++-+++-++-++++++--+++++++-++--++++-++--++++++++++++++---++++-++++++++|||||||+++++++-+++-++++++++++-++++++++
            +++-+++-+++-++-++++++-|+++++++-++--++++-++--++++++++++++++---++++-++++++++-------+++++++-+++-++++++++++-++++++++
    REV:    ucagcuugauguagcaugguug-agcgugacacauaucacguacuacuuucacgugguauaguaucacgugccacguaacacuuaccaccuuuauguaguaagauuacacgu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1554.miRNA:9372	uaugcuuaguuuacaauggaa
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1554.miRNA:9373	gcacuaugcuuaguuuacaau
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1554.miRNA:9374	cacuaugcuuaguuuacaaug
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1554.miRNA:9375	acaauggaagugcacuacacc
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1554.miRNA:9376	caauggaagugcacuacacca
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1554.miRNA:9377	augcuuaguuuacaauggaag
>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1554
	ggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcaccu
	((((((((((.(((.(((.((.((((((..(((((((.((..((((.((..((((((((((((((...((((.(((((((((((((((.(((.((((((((((.((((((((...((((..(((....((((......))))....))).))))...((((...((((.(((.(((((((........))))))).)))))))...)))).....(((..((((....))))..)))....)))))))).)))))))))).))).))))))).......)))))))).))))...))))))))))))))..)).))))..)).))))))).)))))).)).))).))).)))...((..(((((..((((((.........)))))).)))))..))....))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3253.1337.1	is_MIRNA
	VAL:	121.98	MeanVal:	2580.14798533333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggu-------gaaugguugaacuacaucauucgaaugugca
            +++++++-+++-+++-++-++++++--+++++++-++--++++-++--++++++++++++++---++++-++++++++|||||||+++++++-+++-++++++++++-++++++++
            +++++++-+++-+++-++-++++++-|+++++++-++--++++-++--++++++++++++++---++++-++++++++-------+++++++-+++-++++++++++-++++++++
    REV:    cguaucagcuugauguagcaugguug-agcgugacacauaucacguacuacuuucacgugguauaguaucacgugccacguaacacuuaccaccuuuauguaguaagauuacacgu
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1555.miRNA:9378	uaugcuuaguuuacaauggaa
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1555.miRNA:9379	gcacuaugcuuaguuuacaau
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1555.miRNA:9380	cacuaugcuuaguuuacaaug
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1555.miRNA:9381	acaauggaagugcacuacacc
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1555.miRNA:9382	caauggaagugcacuacacca
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1555.miRNA:9383	augcuuaguuuacaauggaag
>>scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1555
	ggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcaccu
	((((((((((.(((.(((.((.((((((..(((((((.((..((((.((..((((((((((((((...((((.(((((((((((((((.(((.((((((((((.((((((((...((((..(((....((((......))))....))).))))...((((...((((.(((.(((((((........))))))).)))))))...)))).....(((..((((....))))..)))....)))))))).)))))))))).))).))))))).......)))))))).))))...))))))))))))))..)).))))..)).))))))).)))))).)).))).))).)))))))...(((((..((((((.........)))))).)))))............))).

###########################################################################################################################

>scaffold3284.285.0	is_MIRNA
	VAL:	28.14	MeanVal:	431.480895	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuu--uguauuuaucu-------uuuuuucuuaauuauuaaguuaa
            ++++-||+++++--++++|||||||+++++++++++++++++--++++
            ++++---+++++--++++-------+++++++++++++++++--++++
    REV:    uuaauuuauauauuuagauuuuaaaaaaaaagaauuaauaauagaguu
                                       *********************	28:::48	19--39	>>scaffold3284.Lu0910.pre-miRNA:1556.miRNA:9384	uuuucuuaauuauuaaguuaa
                                      *********************	27:::47	18--38	>>scaffold3284.Lu0910.pre-miRNA:1556.miRNA:9385	uuuuucuuaauuauuaaguua
                                     *********************	26:::46	17--37	>>scaffold3284.Lu0910.pre-miRNA:1556.miRNA:9386	uuuuuucuuaauuauuaaguu
                                    *********************	25:::45	17--36	>>scaffold3284.Lu0910.pre-miRNA:1556.miRNA:9387	-uuuuuucuuaauuauuaagu
                                   *********************	24:::44	17--35	>>scaffold3284.Lu0910.pre-miRNA:1556.miRNA:9388	--uuuuuucuuaauuauuaag
                                  *********************	23:::43	17--34	>>scaffold3284.Lu0910.pre-miRNA:1556.miRNA:9389	---uuuuuucuuaauuauuaa
>>scaffold3284.Lu0910.pre-miRNA:1556
	aaauuuuguauuuaucuuuuuuucuuaauuauuaaguuaauuccggcugggacggaaacgggcgccggcgaacgcuugugacagccaacaauuuuauuuauccauccuaagcuagaugaucggcagccggcaggaauggguggcuggugauggaaagccggcgaugagaguuuauuugagauaauaauuaagaaaaaaaaauuuuagauuuauauauuuaauua
	.((((.(((((..(((((((((((((((((((((..((((....(((((...((....))..(((.(((....))).))).))))).....((((((.((((((((((..(((...((.....))...))))))).))))))((((((........)))))).))))))......))))..))))))))))))))))).......))))..)))))...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.119.0	is_MIRNA
	VAL:	13.18	MeanVal:	303.69024	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaacaaaaugcguuu-uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++--+++++--+++-|++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++--+++++--+++--++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    cucauuuuaaauaacuauugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                                          *********************	79:::99	77--97	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1557.miRNA:9390	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                                           *********************	80:::100	78--98	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1557.miRNA:9391	ccaacuugcaugccaaauauu
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1557.miRNA:9392	acaaaaugcguuu-uaacuuc
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1557.miRNA:9393	caaaaugcguuu-uaacuuca
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1557.miRNA:9394	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                                             *********************	82:::102	80--100	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1557.miRNA:9395	aacuugcaugccaaauauuag
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1557
	auggucaaaugauguaaaaaauacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaacaa
	.((.((((.((((((((..(((((((....((.....)).....)))))))((..(((((..(((.((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))..)))..)))))..))....))))))))...)))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.125.0	is_MIRNA
	VAL:	26.60	MeanVal:	598.544333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuuguguugaacaaaaugcguuu-------------uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++++++-----++++-+++++----|||||||||||||++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++++++-----++++-+++++-----------------++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    acaaguugugauuguauuaugacucauuuuaaauaacuauugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                                                                *********************	101:::121	87--107	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1558.miRNA:9396	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                                                                 *********************	102:::122	88--108	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1558.miRNA:9397	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                                                               *********************	100:::120	86--106	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1558.miRNA:9398	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                                                                   *********************	104:::124	90--110	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1558.miRNA:9399	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                                                                  *********************	103:::123	89--109	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1558.miRNA:9400	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                                                      *********************	107:::127	93--113	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1558.miRNA:9401	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1558
	aaaugauguaaaaaauacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaacaa
	.(((((.((((((.......)))))))))))....((((((.....((((.(((((....((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).)))))).................))))).)))).....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.125.1	is_MIRNA
	VAL:	15.27	MeanVal:	343.487941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    auugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                          *********************	63:::83	62--82	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1559.miRNA:9402	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                           *********************	64:::84	63--83	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1559.miRNA:9403	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                         *********************	62:::82	61--81	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1559.miRNA:9404	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                             *********************	66:::86	65--85	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1559.miRNA:9405	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                            *********************	65:::85	64--84	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1559.miRNA:9406	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                *********************	69:::89	68--88	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1559.miRNA:9407	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1559
	aaaugauguaaaaaauacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaacaa
	.(((((.((((((.......)))))))))))....((((((.....((((.(((((....((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))..((......)).....))))).)))).....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.128.0	is_MIRNA
	VAL:	15.27	MeanVal:	343.487941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    auugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                          *********************	63:::83	62--82	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1560.miRNA:9408	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                           *********************	64:::84	63--83	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1560.miRNA:9409	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                         *********************	62:::82	61--81	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1560.miRNA:9410	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                             *********************	66:::86	65--85	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1560.miRNA:9411	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                            *********************	65:::85	64--84	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1560.miRNA:9412	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                *********************	69:::89	68--88	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1560.miRNA:9413	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1560
	ugauguaaaaaauacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaacaa
	.(((((((.....((((......))))..)))))))..((((.((((....((((..((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))...........(((...)))..))))...)))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.128.1	is_MIRNA
	VAL:	8.09	MeanVal:	181.979979	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguugaacaaaaugcguuu--------------------uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++++-++++----++++--||||||||||||||||||||++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++++-++++---|++++----------------------++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    acaaguugugau-uguauuaugacucauuuuaaauaacuauugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                                                                 *********************	102:::122	81--101	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1561.miRNA:9414	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                                                                  *********************	103:::123	82--102	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1561.miRNA:9415	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                                                                *********************	101:::121	80--100	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1561.miRNA:9416	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                                                                    *********************	105:::125	84--104	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1561.miRNA:9417	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                                                                   *********************	104:::124	83--103	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1561.miRNA:9418	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                                                       *********************	108:::128	87--107	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1561.miRNA:9419	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1561
	ugauguaaaaaauacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaacaa
	.(((((((.....((((......))))..)))))))..((((.((((....((((..((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))......................))))...)))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.14.0	is_MIRNA
	VAL:	15.41	MeanVal:	346.687678666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaugcguuu-uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            +++++--+++-|++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            +++++--+++--++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    uuuuaaauaacuauugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                                      *********************	75:::95	73--93	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1562.miRNA:9420	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                                       *********************	76:::96	74--94	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1562.miRNA:9421	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                                     *********************	74:::94	72--92	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1562.miRNA:9422	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1562.miRNA:9423	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                                        *********************	77:::97	75--95	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1562.miRNA:9424	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                            *********************	81:::101	79--99	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1562.miRNA:9425	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1562
	gccauuuugacaagaauguuuuaaaauuuuaaaaucggcaaacauuuugcaugcaugucugagacggcuaauaaaccaaauuucauuaugguaucucuauaaauaauggucaaaugauguaaaaaauacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguug
	(((((((((....((((........)))))))))).))).((((((..(((((.(((.(((((.((((..((((((......(((((((..(((....))).)))))))...(((((.((((((.......))))))))))).....))))))))))...(((((..(((.((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))..)))..))))).))))))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.140.0	is_MIRNA
	VAL:	26.60	MeanVal:	598.544333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuuguguugaacaaaaugcguuu-------------uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++++++-----++++-+++++----|||||||||||||++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++++++-----++++-+++++-----------------++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    acaaguugugauuguauuaugacucauuuuaaauaacuauugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                                                                *********************	101:::121	87--107	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1563.miRNA:9426	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                                                                 *********************	102:::122	88--108	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1563.miRNA:9427	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                                                               *********************	100:::120	86--106	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1563.miRNA:9428	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                                                                   *********************	104:::124	90--110	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1563.miRNA:9429	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                                                                  *********************	103:::123	89--109	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1563.miRNA:9430	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                                                      *********************	107:::127	93--113	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1563.miRNA:9431	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1563
	uacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaacaa
	.((((......)))).....((((((.....((((.(((((....((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).)))))).................))))).)))).....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.140.1	is_MIRNA
	VAL:	15.27	MeanVal:	343.487941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    auugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                          *********************	63:::83	62--82	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1564.miRNA:9432	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                           *********************	64:::84	63--83	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1564.miRNA:9433	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                         *********************	62:::82	61--81	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1564.miRNA:9434	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                             *********************	66:::86	65--85	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1564.miRNA:9435	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                            *********************	65:::85	64--84	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1564.miRNA:9436	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                *********************	69:::89	68--88	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1564.miRNA:9437	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1564
	uacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaacaa
	.((((......)))).....((((((.....((((.(((((....((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))..((......)).....))))).)))).....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.159.0	is_MIRNA
	VAL:	26.60	MeanVal:	598.544333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuuguguugaacaaaaugcguuu-------------uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++++++-----++++-+++++----|||||||||||||++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++++++-----++++-+++++-----------------++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    acaaguugugauuguauuaugacucauuuuaaauaacuauugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                                                                *********************	101:::121	87--107	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1565.miRNA:9438	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                                                                 *********************	102:::122	88--108	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1565.miRNA:9439	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                                                               *********************	100:::120	86--106	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1565.miRNA:9440	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                                                                   *********************	104:::124	90--110	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1565.miRNA:9441	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                                                                  *********************	103:::123	89--109	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1565.miRNA:9442	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                                                      *********************	107:::127	93--113	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1565.miRNA:9443	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1565
	auguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaacaa
	.((((((.....((((.(((((....((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).)))))).................))))).)))).....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.159.1	is_MIRNA
	VAL:	15.27	MeanVal:	343.487941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    auugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                          *********************	63:::83	62--82	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1566.miRNA:9444	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                           *********************	64:::84	63--83	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1566.miRNA:9445	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                         *********************	62:::82	61--81	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1566.miRNA:9446	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                             *********************	66:::86	65--85	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1566.miRNA:9447	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                            *********************	65:::85	64--84	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1566.miRNA:9448	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                *********************	69:::89	68--88	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1566.miRNA:9449	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1566
	auguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaacaa
	.((((((.....((((.(((((....((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))..((......)).....))))).)))).....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.165.0	is_MIRNA
	VAL:	15.27	MeanVal:	343.487941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    auugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                          *********************	63:::83	62--82	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1567.miRNA:9450	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                           *********************	64:::84	63--83	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1567.miRNA:9451	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                         *********************	62:::82	61--81	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1567.miRNA:9452	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                             *********************	66:::86	65--85	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1567.miRNA:9453	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                            *********************	65:::85	64--84	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1567.miRNA:9454	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                *********************	69:::89	68--88	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1567.miRNA:9455	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1567
	guguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaacaa
	.((((.((((....((((..((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))...........(((...)))..))))...)))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.165.1	is_MIRNA
	VAL:	8.09	MeanVal:	181.979979	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguugaacaaaaugcguuu--------------------uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++++-++++----++++--||||||||||||||||||||++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++++-++++---|++++----------------------++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    acaaguugugau-uguauuaugacucauuuuaaauaacuauugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                                                                 *********************	102:::122	81--101	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1568.miRNA:9456	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                                                                  *********************	103:::123	82--102	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1568.miRNA:9457	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                                                                *********************	101:::121	80--100	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1568.miRNA:9458	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                                                                    *********************	105:::125	84--104	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1568.miRNA:9459	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                                                                   *********************	104:::124	83--103	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1568.miRNA:9460	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                                                       *********************	108:::128	87--107	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1568.miRNA:9461	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1568
	guguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaacaa
	.((((.((((....((((..((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))......................))))...)))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.170.0	is_MIRNA
	VAL:	38.06	MeanVal:	856.386431333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aacaaaaugcguuu-------------uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++++-+++++----|||||||||||||++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++++-+++++-----------------++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    uuguauuaugacucauuuuaaauaacuauugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                                                     *********************	90:::110	76--96	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1569.miRNA:9462	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                                                      *********************	91:::111	77--97	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1569.miRNA:9463	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                                                    *********************	89:::109	75--95	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1569.miRNA:9464	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                                                        *********************	93:::113	79--99	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1569.miRNA:9465	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                                                       *********************	92:::112	78--98	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1569.miRNA:9466	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                                           *********************	96:::116	82--102	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1569.miRNA:9467	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1569
	gaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguua
	.((((.(((((....((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).)))))).................))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.170.1	is_MIRNA
	VAL:	15.27	MeanVal:	343.487941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    auugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                          *********************	63:::83	62--82	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1570.miRNA:9468	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                           *********************	64:::84	63--83	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1570.miRNA:9469	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                         *********************	62:::82	61--81	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1570.miRNA:9470	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                             *********************	66:::86	65--85	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1570.miRNA:9471	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                            *********************	65:::85	64--84	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1570.miRNA:9472	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                *********************	69:::89	68--88	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1570.miRNA:9473	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1570
	gaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguua
	.((((.(((((....((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))..((......)).....))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.173.0	is_MIRNA
	VAL:	15.41	MeanVal:	346.687678666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaugcguuu-uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            +++++--+++-|++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            +++++--+++--++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    uuuuaaauaacuauugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                                      *********************	75:::95	73--93	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1571.miRNA:9474	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                                       *********************	76:::96	74--94	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1571.miRNA:9475	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                                     *********************	74:::94	72--92	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1571.miRNA:9476	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1571.miRNA:9477	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                                        *********************	77:::97	75--95	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1571.miRNA:9478	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                            *********************	81:::101	79--99	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1571.miRNA:9479	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1571
	caaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaa
	.(((((..(((.((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))..)))..)))))..(((((((((...))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.173.1	is_MIRNA
	VAL:	15.41	MeanVal:	346.687678666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaugcguuu-uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            +++++--+++-|++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            +++++--+++--++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    uuuuaaauaacuauugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                                      *********************	75:::95	73--93	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1572.miRNA:9480	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                                       *********************	76:::96	74--94	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1572.miRNA:9481	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                                     *********************	74:::94	72--92	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1572.miRNA:9482	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1572.miRNA:9483	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                                        *********************	77:::97	75--95	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1572.miRNA:9484	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                            *********************	81:::101	79--99	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1572.miRNA:9485	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1572
	caaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaa
	.(((((..(((.((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))..)))..)))))..(((..((((...))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.18.0	is_MIRNA
	VAL:	15.41	MeanVal:	346.687678666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaugcguuu-uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            +++++--+++-|++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            +++++--+++--++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    uuuuaaauaacuauugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                                      *********************	75:::95	73--93	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1573.miRNA:9486	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                                       *********************	76:::96	74--94	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1573.miRNA:9487	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                                     *********************	74:::94	72--92	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1573.miRNA:9488	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1573.miRNA:9489	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                                        *********************	77:::97	75--95	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1573.miRNA:9490	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                            *********************	81:::101	79--99	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1573.miRNA:9491	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1573
	uuuugacaagaauguuuuaaaauuuuaaaaucggcaaacauuuugcaugcaugucugagacggcuaauaaaccaaauuucauuaugguaucucuauaaauaauggucaaaugauguaaaaaauacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaac
	.((..(((.....(((((((....)))))))..((((.....))))..(((((.(((((.((((..((((((......(((((((..(((....))).)))))))...(((((.((((((.......))))))))))).....))))))))))...(((((..(((.((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))..)))..))))).)))))...)))))...)))..)).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.18.1	is_MIRNA
	VAL:	13.59	MeanVal:	313.1712	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaacaaaaugcguuu-uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            +++--+++++--+++-|++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            +++--+++++--+++--++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    acucauuuuaaauaacuauugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                                           *********************	80:::100	78--98	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1574.miRNA:9492	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                                            *********************	81:::101	79--99	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1574.miRNA:9493	ccaacuugcaugccaaauauu
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1574.miRNA:9494	acaaaaugcguuu-uaacuuc
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1574.miRNA:9495	caaaaugcguuu-uaacuuca
                                                                                          *********************	79:::99	77--97	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1574.miRNA:9496	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                                              *********************	83:::103	81--101	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1574.miRNA:9497	aacuugcaugccaaauauuag
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1574
	uuuugacaagaauguuuuaaaauuuuaaaaucggcaaacauuuugcaugcaugucugagacggcuaauaaaccaaauuucauuaugguaucucuauaaauaauggucaaaugauguaaaaaauacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaac
	.((..(((..(((((..((..............((((((((...((..((.((((...))))))......((((.......((((((.....))))))....))))..(((((.((((((.......))))))))))))).))))))))..(((..(((((..(((.((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))..)))..)))))..))).))..)))))..)))..)).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.184.0	is_MIRNA
	VAL:	15.27	MeanVal:	343.487941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    auugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                          *********************	63:::83	62--82	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1575.miRNA:9498	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                           *********************	64:::84	63--83	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1575.miRNA:9499	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                         *********************	62:::82	61--81	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1575.miRNA:9500	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                             *********************	66:::86	65--85	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1575.miRNA:9501	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                            *********************	65:::85	64--84	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1575.miRNA:9502	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                *********************	69:::89	68--88	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1575.miRNA:9503	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1575
	uuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaa
	.((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))((((((.((..(((...)))..)).....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.184.1	is_MIRNA
	VAL:	15.27	MeanVal:	343.487941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    auugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                          *********************	63:::83	62--82	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1576.miRNA:9504	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                           *********************	64:::84	63--83	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1576.miRNA:9505	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                         *********************	62:::82	61--81	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1576.miRNA:9506	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                             *********************	66:::86	65--85	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1576.miRNA:9507	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                            *********************	65:::85	64--84	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1576.miRNA:9508	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                *********************	69:::89	68--88	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1576.miRNA:9509	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1576
	uuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaa
	.((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))..............(((((((((...))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.191.0	is_MIRNA
	VAL:	23.92	MeanVal:	538.161110833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    uaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1577.miRNA:9510	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                    *********************	57:::77	56--76	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1577.miRNA:9511	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                  *********************	55:::75	54--74	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1577.miRNA:9512	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                      *********************	59:::79	58--78	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1577.miRNA:9513	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                     *********************	58:::78	57--77	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1577.miRNA:9514	caacuugcaugccaaauauua
                                                                         *********************	62:::82	61--81	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1577.miRNA:9515	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1577
	cauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaa
	.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).......((((((.((..(((...)))..)).....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.2.0	is_MIRNA
	VAL:	13.18	MeanVal:	303.69024	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaacaaaaugcguuu-uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++--+++++--+++-|++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++--+++++--+++--++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    cucauuuuaaauaacuauugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                                          *********************	79:::99	77--97	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1578.miRNA:9516	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                                           *********************	80:::100	78--98	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1578.miRNA:9517	ccaacuugcaugccaaauauu
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1578.miRNA:9518	acaaaaugcguuu-uaacuuc
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1578.miRNA:9519	caaaaugcguuu-uaacuuca
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1578.miRNA:9520	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                                             *********************	82:::102	80--100	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1578.miRNA:9521	aacuugcaugccaaauauuag
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1578
	cuuuggaaaucggccauuuugacaagaauguuuuaaaauuuuaaaaucggcaaacauuuugcaugcaugucugagacggcuaauaaaccaaauuucauuaugguaucucuauaaauaauggucaaaugauguaaaaaauacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaacaa
	.(((((..((..(((.((((((((.....(((((((....)))))))..((((.....)))).....)))).)))).)))..))...))))).....((((((.....))))))....((.((((.((((((((..(((((((....((.....)).....)))))))((..(((((..(((.((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))..)))..)))))..))....))))))))...)))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.208.0	is_MIRNA
	VAL:	46.06	MeanVal:	1036.44026766667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    ucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1579.miRNA:9522	cccaacuugcaugccaaauau
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1579.miRNA:9523	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1579.miRNA:9524	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1579.miRNA:9525	aacuugcaugccaaauauuag
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1579.miRNA:9526	caacuugcaugccaaauauua
                                                        *********************	45:::65	44--64	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1579.miRNA:9527	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1579
	aagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaa
	.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..))))))........................((((((.((..(((...)))..)).....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.217.0	is_MIRNA
	VAL:	22.21	MeanVal:	499.863274166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            +++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            +++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                         *********************	30:::50	29--49	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1580.miRNA:9528	cccaacuugcaugccaaauau
                                          *********************	31:::51	30--50	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1580.miRNA:9529	ccaacuugcaugccaaauauu
                                        *********************	29:::49	28--48	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1580.miRNA:9530	ucccaacuugcaugccaaaua
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1580.miRNA:9531	aacuugcaugccaaauauuag
                                           *********************	32:::52	31--51	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1580.miRNA:9532	caacuugcaugccaaauauua
                                               *********************	36:::56	35--55	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1580.miRNA:9533	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1580
	acauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaa
	.(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..(((.(((....))).)))............((((((.((..(((...)))..)).....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.237.0	is_MIRNA
	VAL:	18.22	MeanVal:	371.463624	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    guuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1581.miRNA:9534	aacuugcaugccaaauauuag
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1581.miRNA:9535	uugcaugccaaauauuagccu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1581.miRNA:9536	acuugcaugccaaauauuagc
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1581.miRNA:9537	cuugcaugccaaauauuagcc
                                        *********************	29:::49	27--47	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1581.miRNA:9538	uuuaaaaaaauucaauuuuca
                                         *********************	30:::50	28--48	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1581.miRNA:9539	uuaaaaaaauucaauuuucau
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1581
	cuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaa
	.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..((.(((......((((((......))))))))).))......))))..))..........((((((.((..(((...)))..)).....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.30.0	is_MIRNA
	VAL:	15.41	MeanVal:	346.687678666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaugcguuu-uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            +++++--+++-|++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            +++++--+++--++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    uuuuaaauaacuauugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                                      *********************	75:::95	73--93	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1582.miRNA:9540	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                                       *********************	76:::96	74--94	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1582.miRNA:9541	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                                     *********************	74:::94	72--92	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1582.miRNA:9542	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1582.miRNA:9543	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                                        *********************	77:::97	75--95	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1582.miRNA:9544	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                            *********************	81:::101	79--99	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1582.miRNA:9545	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1582
	uguuuuaaaauuuuaaaaucggcaaacauuuugcaugcaugucugagacggcuaauaaaccaaauuucauuaugguaucucuauaaauaauggucaaaugauguaaaaaauacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaaca
	.(((((((....))))))).....((((((..(((((.(((.(((((.((((..((((((......(((((((..(((....))).)))))))...(((((.((((((.......))))))))))).....))))))))))...(((((..(((.((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))..)))..))))).))))))))))))).)))))).....

###########################################################################################################################

>scaffold3285.49.0	is_MIRNA
	VAL:	15.41	MeanVal:	346.687678666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaugcguuu-uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            +++++--+++-|++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            +++++--+++--++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    uuuuaaauaacuauugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                                      *********************	75:::95	73--93	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:9546	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                                       *********************	76:::96	74--94	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:9547	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                                     *********************	74:::94	72--92	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:9548	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:9549	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                                        *********************	77:::97	75--95	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:9550	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                            *********************	81:::101	79--99	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:9551	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1583
	cggcaaacauuuugcaugcaugucugagacggcuaauaaaccaaauuucauuaugguaucucuauaaauaauggucaaaugauguaaaaaauacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaaca
	.....((((((..(((((.(((.(((((.((((..((((((......(((((((..(((....))).)))))))...(((((.((((((.......))))))))))).....))))))))))...(((((..(((.((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))..)))..))))).))))))))))))).)))))).....

###########################################################################################################################

>scaffold3285.53.0	is_MIRNA
	VAL:	15.41	MeanVal:	346.687678666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaugcguuu-uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            +++++--+++-|++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            +++++--+++--++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    uuuuaaauaacuauugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                                      *********************	75:::95	73--93	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1584.miRNA:9552	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                                       *********************	76:::96	74--94	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1584.miRNA:9553	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                                     *********************	74:::94	72--92	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1584.miRNA:9554	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1584.miRNA:9555	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                                        *********************	77:::97	75--95	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1584.miRNA:9556	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                            *********************	81:::101	79--99	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1584.miRNA:9557	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1584
	aaacauuuugcaugcaugucugagacggcuaauaaaccaaauuucauuaugguaucucuauaaauaauggucaaaugauguaaaaaauacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguug
	.((((((..(((((.(((.(((((.((((..((((((......(((((((..(((....))).)))))))...(((((.((((((.......))))))))))).....))))))))))...(((((..(((.((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))..)))..))))).))))))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.57.0	is_MIRNA
	VAL:	15.41	MeanVal:	346.687678666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaugcguuu-uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            +++++--+++-|++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            +++++--+++--++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    uuuuaaauaacuauugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                                      *********************	75:::95	73--93	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1585.miRNA:9558	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                                       *********************	76:::96	74--94	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1585.miRNA:9559	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                                     *********************	74:::94	72--92	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1585.miRNA:9560	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1585.miRNA:9561	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                                        *********************	77:::97	75--95	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1585.miRNA:9562	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                            *********************	81:::101	79--99	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1585.miRNA:9563	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1585
	auuuugcaugcaugucugagacggcuaauaaaccaaauuucauuaugguaucucuauaaauaauggucaaaugauguaaaaaauacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaac
	.(((.(((((((((.(((((.((((..((((((......(((((((..(((....))).)))))))...(((((.((((((.......))))))))))).....))))))))))...(((((..(((.((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))..)))..))))).)))))...)))))..)))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.61.0	is_MIRNA
	VAL:	15.41	MeanVal:	346.687678666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaugcguuu-uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            +++++--+++-|++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            +++++--+++--++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    uuuuaaauaacuauugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                                      *********************	75:::95	73--93	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1586.miRNA:9564	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                                       *********************	76:::96	74--94	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1586.miRNA:9565	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                                     *********************	74:::94	72--92	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1586.miRNA:9566	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1586.miRNA:9567	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                                        *********************	77:::97	75--95	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1586.miRNA:9568	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                            *********************	81:::101	79--99	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1586.miRNA:9569	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1586
	ugcaugcaugucugagacggcuaauaaaccaaauuucauuaugguaucucuauaaauaauggucaaaugauguaaaaaauacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguu
	.(((((((((.(((((.((((..((((((......(((((((..(((....))).)))))))...(((((.((((((.......))))))))))).....))))))))))...(((((..(((.((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))..)))..))))).)))))...)))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.65.0	is_MIRNA
	VAL:	15.41	MeanVal:	346.687678666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaugcguuu-uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            +++++--+++-|++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            +++++--+++--++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    uuuuaaauaacuauugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                                      *********************	75:::95	73--93	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1587.miRNA:9570	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                                       *********************	76:::96	74--94	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1587.miRNA:9571	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                                     *********************	74:::94	72--92	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1587.miRNA:9572	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1587.miRNA:9573	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                                        *********************	77:::97	75--95	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1587.miRNA:9574	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                            *********************	81:::101	79--99	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1587.miRNA:9575	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1587
	ugcaugucugagacggcuaauaaaccaaauuucauuaugguaucucuauaaauaauggucaaaugauguaaaaaauacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguu
	.(((((.(((((.((((..((((((......(((((((..(((....))).)))))))...(((((.((((((.......))))))))))).....))))))))))...(((((..(((.((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))..)))..))))).)))))...))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.71.0	is_MIRNA
	VAL:	15.41	MeanVal:	346.687678666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaugcguuu-uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            +++++--+++-|++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            +++++--+++--++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    uuuuaaauaacuauugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                                      *********************	75:::95	73--93	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1588.miRNA:9576	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                                       *********************	76:::96	74--94	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1588.miRNA:9577	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                                     *********************	74:::94	72--92	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1588.miRNA:9578	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1588.miRNA:9579	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                                        *********************	77:::97	75--95	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1588.miRNA:9580	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                            *********************	81:::101	79--99	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1588.miRNA:9581	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1588
	ucugagacggcuaauaaaccaaauuucauuaugguaucucuauaaauaauggucaaaugauguaaaaaauacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaacaa
	.(((((.((((..((((((......(((((((..(((....))).)))))))...(((((.((((((.......))))))))))).....))))))))))...(((((..(((.((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))..)))..))))).))))).....((((.......)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.71.1	is_MIRNA
	VAL:	15.27	MeanVal:	343.487941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    auugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                          *********************	63:::83	62--82	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1589.miRNA:9582	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                           *********************	64:::84	63--83	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1589.miRNA:9583	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                         *********************	62:::82	61--81	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1589.miRNA:9584	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                             *********************	66:::86	65--85	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1589.miRNA:9585	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                            *********************	65:::85	64--84	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1589.miRNA:9586	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                *********************	69:::89	68--88	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1589.miRNA:9587	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1589
	ucugagacggcuaauaaaccaaauuucauuaugguaucucuauaaauaauggucaaaugauguaaaaaauacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaacaa
	.....(((.(((((((.((((.......((((((.....))))))....))))....(((.((((((...((((......)))).((....(((((.....)))))..))....((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))........)))))))))......))))))))))......

###########################################################################################################################

>scaffold3285.75.0	is_MIRNA
	VAL:	15.27	MeanVal:	343.487941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    auugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                          *********************	63:::83	62--82	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1590.miRNA:9588	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                           *********************	64:::84	63--83	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1590.miRNA:9589	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                         *********************	62:::82	61--81	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1590.miRNA:9590	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                             *********************	66:::86	65--85	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1590.miRNA:9591	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                            *********************	65:::85	64--84	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1590.miRNA:9592	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                *********************	69:::89	68--88	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1590.miRNA:9593	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1590
	agacggcuaauaaaccaaauuucauuaugguaucucuauaaauaauggucaaaugauguaaaaaauacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguug
	.(((.(((((((.((((.......((((((.....))))))....))))....(((.((((((...((((......)))).((....(((((.....)))))..))....((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))........)))))))))......)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.79.0	is_MIRNA
	VAL:	15.27	MeanVal:	343.487941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    auugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                          *********************	63:::83	62--82	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1591.miRNA:9594	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                           *********************	64:::84	63--83	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1591.miRNA:9595	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                         *********************	62:::82	61--81	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1591.miRNA:9596	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                             *********************	66:::86	65--85	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1591.miRNA:9597	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                            *********************	65:::85	64--84	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1591.miRNA:9598	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                *********************	69:::89	68--88	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1591.miRNA:9599	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1591
	ggcuaauaaaccaaauuucauuaugguaucucuauaaauaauggucaaaugauguaaaaaauacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuagug
	.(((((((.((((.......((((((.....))))))....))))....(((.((((((...((((......)))).((....(((((.....)))))..))....((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))........)))))))))......))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.87.0	is_MIRNA
	VAL:	26.60	MeanVal:	598.544333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuuguguugaacaaaaugcguuu-------------uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++++++-----++++-+++++----|||||||||||||++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++++++-----++++-+++++-----------------++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    acaaguugugauuguauuaugacucauuuuaaauaacuauugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                                                                *********************	101:::121	87--107	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1592.miRNA:9600	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                                                                 *********************	102:::122	88--108	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1592.miRNA:9601	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                                                               *********************	100:::120	86--106	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1592.miRNA:9602	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                                                                   *********************	104:::124	90--110	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1592.miRNA:9603	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                                                                  *********************	103:::123	89--109	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1592.miRNA:9604	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                                                      *********************	107:::127	93--113	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1592.miRNA:9605	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1592
	aaccaaauuucauuaugguaucucuauaaauaauggucaaaugauguaaaaaauacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaacaa
	.((((.......((((((.....))))))....))))..(((((.((((((.......)))))))))))....((((((.....((((.(((((....((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).)))))).................))))).)))).....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.87.1	is_MIRNA
	VAL:	15.27	MeanVal:	343.487941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    auugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                          *********************	63:::83	62--82	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1593.miRNA:9606	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                           *********************	64:::84	63--83	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1593.miRNA:9607	ccaacuugcaugccaaauauu
                                                                         *********************	62:::82	61--81	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1593.miRNA:9608	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                             *********************	66:::86	65--85	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1593.miRNA:9609	aacuugcaugccaaauauuag
                                                                            *********************	65:::85	64--84	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1593.miRNA:9610	caacuugcaugccaaauauua
                                                                                *********************	69:::89	68--88	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1593.miRNA:9611	uugcaugccaaauauuagccu
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1593
	aaccaaauuucauuaugguaucucuauaaauaauggucaaaugauguaaaaaauacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaacaa
	.((((.......((((((.....))))))....))))..(((((.((((((.......)))))))))))....((((((.....((((.(((((....((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))..((......)).....))))).)))).....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3285.98.0	is_MIRNA
	VAL:	13.18	MeanVal:	303.69024	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaacaaaaugcguuu-uaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuuc-uggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccug--uuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaagugg-ucaauuucaaaagg
            ++--+++++--+++-|++++++-++++++++++++++++-++++++---+++++++++++--++++++-|++--++++--++++-++++++-+++++++++++---||++++++-------+++++-+++++-++++++-|+++-+++++--+++
            ++--+++++--+++--++++++-++++++++++++++++-++++++--|+++++++++++-|++++++--++--++++--++++-++++++-+++++++++++-----++++++-------+++++-+++++-++++++--+++-+++++-|+++
    REV:    cucauuuuaaauaacuauugaaauaaacuggugauaaauaucuccaug-guacuacuuugu-acuaaaaaauugguggaaguuguacguacaguuuauaaucguuauaaaauuucaaaauuuuaaauguacauuuuuacagaguaaaagua-ucc
                                                                                          *********************	79:::99	77--97	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1594.miRNA:9612	cccaacuugcaugccaaauau
                                                                                           *********************	80:::100	78--98	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1594.miRNA:9613	ccaacuugcaugccaaauauu
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1594.miRNA:9614	acaaaaugcguuu-uaacuuc
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1594.miRNA:9615	caaaaugcguuu-uaacuuca
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1594.miRNA:9616	ucccaacuugcaugccaaaua
                                                                                             *********************	82:::102	80--100	>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1594.miRNA:9617	aacuugcaugccaaauauuag
>>scaffold3285.Lu0910.pre-miRNA:1594
	auuaugguaucucuauaaauaauggucaaaugauguaaaaaauacgauuuuacucguuguuauguuuguguugaacaaaaugcguuuuaacuucauuugacuauuauuugaagagguuaacauggugaaaccuugauuucuggucauucccaacuugcaugccaaauauuagccuguuuaaaaaaauucaauuuucaugucaaaguggucaauuucaaaagggguuaaccuaugaaaaugagacauuuuuacauguaaauuuuaaaacuuuaaaauauugcuaauauuugacaugcauguugaaggugguuaaaaaaucauguuucaucaugguaccucuauaaauaguggucaaauaaaguuaucaauaaauuuuacucaguauuauguuaguguugaacaa
	.((((((.....))))))....((.((((.((((((((..(((((((....((.....)).....)))))))((..(((((..(((.((((((.((((((((((((((((.((((((...(((((((((((..((((((.((..((((..((((.((((((.(((((((((((...((((((.......(((((.(((((.((((((.(((.(((((..(((......))).))))).)))..)))))).))))).))))).......)))))).....))))))))))).)))))).))))..))))..))..)))))).)))))))))))..)))))).)))))))))))))))).))))))..)))..)))))..))....))))))))...)))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold3300.347.0	is_MIRNA
	VAL:	10.00	MeanVal:	47.120253	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccacggccgugaugggcaacuaaucacggucg
            +++++--++++++--++-----++++++++++
            +++++--++++++--++-----++++++++++
    REV:    ggugcgaguacuggauggcguguagugccagc
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3300.Lu0910.pre-miRNA:1595.miRNA:9618	ccgugaugggcaacuaaucac
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3300.Lu0910.pre-miRNA:1595.miRNA:9619	ugaugggcaacuaaucacggu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3300.Lu0910.pre-miRNA:1595.miRNA:9620	gccgugaugggcaacuaauca
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3300.Lu0910.pre-miRNA:1595.miRNA:9621	gaugggcaacuaaucacgguc
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3300.Lu0910.pre-miRNA:1595.miRNA:9622	augggcaacuaaucacggucg
>>scaffold3300.Lu0910.pre-miRNA:1595
	uccacggccgugaugggcaacuaaucacggucguuuuuugaauuuagccauggacguuguggguagguacacaauggguucggcuaaaugguuuuaauggucauagguggugguagaccacgaccgugaugugcgguaggucaugagcguggua
	.(((((..((((((..((.....((((((((((........((((((((.....(((((((........))))))).....))))))))........(((((.............))))))))))))))).....))..))))))..)))))..

###########################################################################################################################

>scaffold3300.347.1	is_MIRNA
	VAL:	10.00	MeanVal:	47.120253	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccacggccgugaugggcaacuaaucacggucg
            +++++--++++++--++-----++++++++++
            +++++--++++++--++-----++++++++++
    REV:    ggugcgaguacuggauggcguguagugccagc
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3300.Lu0910.pre-miRNA:1596.miRNA:9623	ccgugaugggcaacuaaucac
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3300.Lu0910.pre-miRNA:1596.miRNA:9624	ugaugggcaacuaaucacggu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3300.Lu0910.pre-miRNA:1596.miRNA:9625	gccgugaugggcaacuaauca
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3300.Lu0910.pre-miRNA:1596.miRNA:9626	gaugggcaacuaaucacgguc
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3300.Lu0910.pre-miRNA:1596.miRNA:9627	augggcaacuaaucacggucg
>>scaffold3300.Lu0910.pre-miRNA:1596
	uccacggccgugaugggcaacuaaucacggucguuuuuugaauuuagccauggacguuguggguagguacacaauggguucggcuaaaugguuuuaauggucauagguggugguagaccacgaccgugaugugcgguaggucaugagcguggua
	.(((((..((((((..((.....((((((((((........((((((((.....(((((((........))))))).....))))))))........(((((((........)).))))))))))))))).....))..))))))..)))))..

###########################################################################################################################

>scaffold3300.347.2	is_MIRNA
	VAL:	1.73	MeanVal:	5.92670633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccacggc-cgugaugggcaacuaaucacggucg
            ++++-++|++++++--++-----++++++++++
            ++++|++-++++++--++-----++++++++++
    REV:    ggug-cgaguacuggauggcguguagugccagc
                      *********************	11:::31	10--30	>>scaffold3300.Lu0910.pre-miRNA:1597.miRNA:9628	ugaugggcaacuaaucacggu
                       *********************	12:::32	11--31	>>scaffold3300.Lu0910.pre-miRNA:1597.miRNA:9629	gaugggcaacuaaucacgguc
                        *********************	13:::33	12--32	>>scaffold3300.Lu0910.pre-miRNA:1597.miRNA:9630	augggcaacuaaucacggucg
                     *********************	10:::30	9--29	>>scaffold3300.Lu0910.pre-miRNA:1597.miRNA:9631	gugaugggcaacuaaucacgg
>>scaffold3300.Lu0910.pre-miRNA:1597
	uccacggccgugaugggcaacuaaucacggucguuuuuugaauuuagccauggacguuguggguagguacacaauggguucggcuaaaugguuuuaauggucauagguggugguagaccacgaccgugaugugcgguaggucaugagcguggua
	.((((.((((((((..((.....((((((((((........((((((((.....(((((((........))))))).....))))))))........(((((.............))))))))))))))).....))..)))))).))))))..

###########################################################################################################################

>scaffold3318.689.0	is_MIRNA
	VAL:	17.56	MeanVal:	211.664626833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaucagugugaaauuacaacauacaguuauuuagu---auuaggcguagg-auua
            ++++++++--++-----------+++--+++-++++-|||+++++++-++++|++++
            ++++++++--++-----------+++--+++-++++----+++++++|++++-++++
    REV:    ggaugguuguaugauauaauaagaugaugauuaaucccauuaauccg-aucuauaau
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3318.Lu0910.pre-miRNA:1598.miRNA:9632	auuacaacauacaguuauuua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3318.Lu0910.pre-miRNA:1598.miRNA:9633	uuacaacauacaguuauuuag
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3318.Lu0910.pre-miRNA:1598.miRNA:9634	uacaacauacaguuauuuagu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3318.Lu0910.pre-miRNA:1598.miRNA:9635	aauuacaacauacaguuauuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3318.Lu0910.pre-miRNA:1598.miRNA:9636	aaauuacaacauacaguuauu
>>scaffold3318.Lu0910.pre-miRNA:1598
	gguuuaucagugugaaauuacaacauacaguuauuuaguauuaggcguaggauuagcaaaauaauaucuagccuaauuacccuaauuaguaguagaauaauauaguauguugguagguaggauaaucccuaauuuguagggauuacca
	..((((((((..((...........(((..(((.((((.(((((((.((((((((......)))).)))))))))))....)))).)))..)))...........))..))))))))..((.(((((((((.....))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3326.399.0	is_MIRNA
	VAL:	3.25	MeanVal:	44.2827875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caguucuauauauuau-acuauu--gucauuaugca-uacuauuuauuauuauuu--uaguuuauuguucauauuaacg
            ++++-+++++++++--|++++--||++------+++|++++++-++++---++++||+++++++-----------++++
            ++++-+++++++++---++++----++------+++-++++++-++++---++++--+++++++-||||||||||++++
    REV:    gucaugauauauaaaauugguuauucgucugguugucaugauauauaaacuugaggugucaaauu----------uugc
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold3326.Lu0910.pre-miRNA:1599.miRNA:9637	aguucuauauauuau-acuau
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold3326.Lu0910.pre-miRNA:1599.miRNA:9638	guucuauauauuau-acuauu
               *********************	4:::24	4--22	>>scaffold3326.Lu0910.pre-miRNA:1599.miRNA:9639	uucuauauauuau-acuauu-
                                       *********************	28:::48	25--44	>>scaffold3326.Lu0910.pre-miRNA:1599.miRNA:9640	cauuaugca-uacuauuuauu
                                           *********************	32:::52	29--48	>>scaffold3326.Lu0910.pre-miRNA:1599.miRNA:9641	augca-uacuauuuauuauua
                                        *********************	29:::49	26--45	>>scaffold3326.Lu0910.pre-miRNA:1599.miRNA:9642	auuaugca-uacuauuuauua
>>scaffold3326.Lu0910.pre-miRNA:1599
	ucaguucuauauauuauacuauugucauuaugcauacuauuuauuauuauuuuaguuuauuguucauauuaacguuaucaucguuuuaaacuguggaguucaaauauauaguacuguuggucugcuuauugguuaaaauauauaguacugu
	.((((.(((((((((..((((..((......(((((((((.((((...(((((((((((...........((((.......)))).)))))))..))))...)))).)))))).)))......))....))))...))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3335.310.0	is_MIRNA
	VAL:	1.04	MeanVal:	4.48052266666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggu--ugccggguauagguuauuuuucuuuag
            ++++||++-++++++++-+++---+++++-+++
            ++++--++|++++++++-+++---+++++-+++
    REV:    ccuaucac-gccuauguguaggucaaagauauu
                       *********************	12:::32	10--30	>>scaffold3335.Lu0910.pre-miRNA:1600.miRNA:9643	gguauagguuauuuuucuuua
                        *********************	13:::33	11--31	>>scaffold3335.Lu0910.pre-miRNA:1600.miRNA:9644	guauagguuauuuuucuuuag
                      *********************	11:::31	9--29	>>scaffold3335.Lu0910.pre-miRNA:1600.miRNA:9645	ggguauagguuauuuuucuuu
                     *********************	10:::30	8--28	>>scaffold3335.Lu0910.pre-miRNA:1600.miRNA:9646	cggguauagguuauuuuucuu
>>scaffold3335.Lu0910.pre-miRNA:1600
	aggguugccggguauagguuauuuuucuuuagaguuuauagaaacuggauguguauccgcacuauccaaggggugaguuuauuguguacuaguuucauguuuagguuucaugcacuuaaacugauaugauuguacaugaaauuugagucucucgacuccaauuugaaauugauccuuu
	.((((((.((((((((.(((...(((((.(((...))).)))))...))).))))))))))..)))).((((((.(((((...((((((..((.(((.((((((((.......))))))))))).))....)))))).(((((.(((((....))))).))))).))))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3340.299.0	is_MIRNA
	VAL:	5.42	MeanVal:	9.13107333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauaauacaccguggccu-aug-guauggggca
            ++++++++-----++++-|+++|++++++-+++
            ++++++++---||++++--+++-++++++-+++
    REV:    guauuaugguu--ccgguuuacacguaucacgu
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold3340.Lu0910.pre-miRNA:1601.miRNA:9647	auaauacaccguggccu-aug
>>scaffold3340.Lu0910.pre-miRNA:1601
	guugcacuucaacgaugcaccuugcaaguuagaaugauguaguucaaccauucauaauacaccguggccuaugguauggggcacuuucaucaugcacuaugcacauuuggccuugguauuauguucuucacccauacuccauggagaguggaccuugguacagugaauugcaacuaugcauagugcaacu
	(((((((((((((..(((.....))).))).))....(((((((((((((..((((((((.....((((.(((((((((.(((.........))).)))))).)))..))))...))))))))........((((.(((....))).))))....))))....))))))))).........)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3340.313.0	is_MIRNA
	VAL:	5.42	MeanVal:	9.13107333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauaauacaccguggccu-aug-guauggggca
            ++++++++-----++++-|+++|++++++-+++
            ++++++++---||++++--+++-++++++-+++
    REV:    guauuaugguu--ccgguuuacacguaucacgu
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold3340.Lu0910.pre-miRNA:1602.miRNA:9648	auaauacaccguggccu-aug
>>scaffold3340.Lu0910.pre-miRNA:1602
	augcaccuugcaaguuagaaugauguaguucaaccauucauaauacaccguggccuaugguauggggcacuuucaucaugcacuaugcacauuuggccuugguauuauguucuucacccauacuccauggagaguggaccuugguacagugaauugcaacuaugcauagugcaa
	.(((((..(((((((........(((((((((((((..((((((((.....((((.(((((((((.(((.........))).)))))).)))..))))...))))))))........((((.(((....))).))))....))))....)))))))))))).))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3340.335.0	is_MIRNA
	VAL:	5.42	MeanVal:	9.13107333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauaauacaccguggccu-aug-guauggggca
            ++++++++-----++++-|+++|++++++-+++
            ++++++++---||++++--+++-++++++-+++
    REV:    guauuaugguu--ccgguuuacacguaucacgu
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold3340.Lu0910.pre-miRNA:1603.miRNA:9649	auaauacaccguggccu-aug
>>scaffold3340.Lu0910.pre-miRNA:1603
	auguaguucaaccauucauaauacaccguggccuaugguauggggcacuuucaucaugcacuaugcacauuuggccuugguauuauguucuucacccauacuccauggagaguggaccuugguacagugaauugcaacuaugcauagugcaa
	.(((((((((((((..((((((((.....((((.(((((((((.(((.........))).)))))).)))..))))...))))))))........((((.(((....))).))))....))))....)))))))))....(((.....))).

###########################################################################################################################

>scaffold3363.724.0	is_MIRNA
	VAL:	16.97	MeanVal:	299.279986666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuu
            ++++++------+++---++-++++++++++++-+++++++++-++---++++-----++++-++
            ++++++------+++---++-++++++++++++|+++++++++-++---++++----|++++-++
    REV:    ucuacaccuuccuuugaaaucuauuucuuuaug-uuucuaagguuuacauuaacaaa-agguuag
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1604.miRNA:9650	auaaaagaauguaaaugaaga
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1604.miRNA:9651	uuauaaaagaauguaaaugaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1604.miRNA:9652	uauaaaagaauguaaaugaag
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1604.miRNA:9653	guuauaaaagaauguaaauga
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1604.miRNA:9654	aaagaauguaaaugaagagau
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1604.miRNA:9655	aaaagaauguaaaugaagaga
>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1604
	ggagcaaggauuuuacucuauauguuacguuuggcaaacaaaaucaagauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaaucauaauucuugaugcc
	((..((((((((..........(((((....)))))...........(((((((((((((.((((((((((((((((......(((...((.((((((((((((.(((((((((.((...((((.....((((.((.....)).))))....))))...)).))))))))))))))))))))).))...)))......))))))..............(((((....))))).)))))))))).))).....))))))))))..))))))))...))

###########################################################################################################################

>scaffold3363.756.0	is_MIRNA
	VAL:	16.97	MeanVal:	299.279986666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuu
            ++++++------+++---++-++++++++++++-+++++++++-++---++++-----++++-++
            ++++++------+++---++-++++++++++++|+++++++++-++---++++----|++++-++
    REV:    ucuacaccuuccuuugaaaucuauuucuuuaug-uuucuaagguuuacauuaacaaa-agguuag
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1605.miRNA:9656	auaaaagaauguaaaugaaga
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1605.miRNA:9657	uuauaaaagaauguaaaugaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1605.miRNA:9658	uauaaaagaauguaaaugaag
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1605.miRNA:9659	guuauaaaagaauguaaauga
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1605.miRNA:9660	aaagaauguaaaugaagagau
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1605.miRNA:9661	aaaagaauguaaaugaagaga
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1605.miRNA:9662	uguuauaaaagaauguaaaug
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1605.miRNA:9663	uauaaaagaauguaaaugaag
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1605.miRNA:9664	uuauaaaagaauguaaaugaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1605.miRNA:9665	auaaaagaauguaaaugaaga
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1605.miRNA:9666	guuauaaaagaauguaaauga
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1605.miRNA:9667	guguuauaaaagaauguaaau
>scaffold3363.756.0	is_MIRNA
	VAL:	9.55	MeanVal:	122.4357915	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaaacaa-aaucaagauuccuagg-----uaauuugagguugg
            ++++--+++|+++---++++++++++|||||+++-++++++++++
            ++++-|+++-+++---++++++++++-----+++-++++++++++
    REV:    ccgua-guucuuaauacuaaggauccuuucaauucaacucuaauc
                   *********************	8:::28	8--25	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1606.miRNA:9668	aa-aaucaagauuccuagg--
                 *********************	6:::26	6--25	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1606.miRNA:9669	acaa-aaucaagauuccuagg
                  *********************	7:::27	7--25	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1606.miRNA:9670	caa-aaucaagauuccuagg-
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1606.miRNA:9671	aacaa-aaucaagauuccuag
                      *********************	11:::31	10--25	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1606.miRNA:9672	aaucaagauuccuagg-----
                     *********************	10:::30	10--25	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1606.miRNA:9673	-aaucaagauuccuagg----
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1606.miRNA:9674	aaacaa-aaucaagauuccua
                  *********************	7:::27	7--25	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1606.miRNA:9675	caa-aaucaagauuccuagg-
                 *********************	6:::26	6--25	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1606.miRNA:9676	acaa-aaucaagauuccuagg
                   *********************	8:::28	8--25	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1606.miRNA:9677	aa-aaucaagauuccuagg--
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1606.miRNA:9678	aacaa-aaucaagauuccuag
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1606.miRNA:9679	caaacaa-aaucaagauuccu
>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1606
	ggcaaacaaaaucaagauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaaucauaauucuugaugcc
	((((..((((((...(((((((((((((.((((((((((((((((......(((...((.((((((((((((.(((((((((.((...((((.....((((.((.....)).))))....))))...)).))))))))))))))))))))).))...)))......))))))..............(((((....))))).)))))))))).))).....))))))))))...))).))).))))

###########################################################################################################################

>scaffold3363.765.0	is_MIRNA
	VAL:	16.97	MeanVal:	299.279986666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuu
            ++++++------+++---++-++++++++++++-+++++++++-++---++++-----++++-++
            ++++++------+++---++-++++++++++++|+++++++++-++---++++----|++++-++
    REV:    ucuacaccuuccuuugaaaucuauuucuuuaug-uuucuaagguuuacauuaacaaa-agguuag
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:9680	auaaaagaauguaaaugaaga
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:9681	uuauaaaagaauguaaaugaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:9682	uauaaaagaauguaaaugaag
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:9683	guuauaaaagaauguaaauga
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:9684	aaagaauguaaaugaagagau
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:9685	aaaagaauguaaaugaagaga
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:9686	aauguaaaugaagagauauaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:9687	uaaaugaagagauauaagaga
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:9688	auguaaaugaagagauauaag
>scaffold3363.770.0	is_MIRNA
	VAL:	16.97	MeanVal:	299.279986666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuu
            ++++++------+++---++-++++++++++++-+++++++++-++---++++-----++++-++
            ++++++------+++---++-++++++++++++|+++++++++-++---++++----|++++-++
    REV:    ucuacaccuuccuuugaaaucuauuucuuuaug-uuucuaagguuuacauuaacaaa-agguuag
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1608.miRNA:9689	auaaaagaauguaaaugaaga
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1608.miRNA:9690	uuauaaaagaauguaaaugaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1608.miRNA:9691	uauaaaagaauguaaaugaag
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1608.miRNA:9692	guuauaaaagaauguaaauga
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1608.miRNA:9693	aaagaauguaaaugaagagau
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1608.miRNA:9694	aaaagaauguaaaugaagaga
>>scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1608
	agauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaauca
	.(((((((((((((.((((((((((((((((......(((...((.((((((((((((.(((((((((.((...((((.....((((.((.....)).))))....))))...)).))))))))))))))))))))).))...)))......))))))..............(((((....))))).)))))))))).))).....)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3367.274.0	is_MIRNA
	VAL:	5.79	MeanVal:	44.7123	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaauuaacugguuaaagauaaugacuaauuggauaa-uaau
            ++++++++---++++--++++----+++++++++++--|++++
            ++++++++--|++++-|++++||||+++++++++++---++++
    REV:    caauuaguau-uuaac-ucua----ugauuaauuugggcauug
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1609.miRNA:9695	uuaauuaacugguuaaagaua
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1609.miRNA:9696	uaauuaacugguuaaagauaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1609.miRNA:9697	uaaagauaaugacuaauugga
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1609.miRNA:9698	gguuaaagauaaugacuaauu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1609.miRNA:9699	guuaaagauaaugacuaauug
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1609.miRNA:9700	uuaaagauaaugacuaauugg
>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1609
	cgguaacauaauaauauaguggugcacugguacacuaggaugauuuuaagauacacaccauguaauaaaaugauaaccuguuaauuaacugguuaaagauaaugacuaauuggauaauaauaaauaacguuacggguuuaauuaguaucucaauuuaugauuaacucucacacucaugucucuuuggacauuuguggagccaaucuauuagguacuaaaacuaguaccuaguagagcucgagucgaaggaua
	.(((..(((..((.((((.(((((..((((....))))....(((....)))...))))))))).))..)))...))).((((((((...((((..((((....(((((((((((..((((.......))))...))))))))))))))).))))..)))))))).....(((..((((((....))))))..)))((((...((((((((((((((....))))))))))))))))))..(((....))).

###########################################################################################################################

>scaffold3367.309.0	is_MIRNA
	VAL:	5.79	MeanVal:	44.7123	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaauuaacugguuaaagauaaugacuaauuggauaa-uaau
            ++++++++---++++--++++----+++++++++++--|++++
            ++++++++--|++++-|++++||||+++++++++++---++++
    REV:    caauuaguau-uuaac-ucua----ugauuaauuugggcauug
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1610.miRNA:9701	uuaauuaacugguuaaagaua
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1610.miRNA:9702	uaauuaacugguuaaagauaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1610.miRNA:9703	uaaagauaaugacuaauugga
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1610.miRNA:9704	gguuaaagauaaugacuaauu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1610.miRNA:9705	guuaaagauaaugacuaauug
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1610.miRNA:9706	uuaaagauaaugacuaauugg
>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1610
	uaggaugauuuuaagauacacaccauguaauaaaaugauaaccuguuaauuaacugguuaaagauaaugacuaauuggauaauaauaaauaacguuacggguuuaauuaguaucucaauuuaugauuaacucucacacucaugucucuuuggacauuuguggagccaaucuauuagguacuaaaacuaguaccuaguagagcucgagucgaaggaua
	.(((((.((((((...((((.....)))).)))))).))..)))((((((((...((((..((((....(((((((((((..((((.......))))...))))))))))))))).))))..)))))))).....(((..((((((....))))))..)))((((...((((((((((((((....))))))))))))))))))..(((....))).

###########################################################################################################################

>scaffold3367.353.0	is_MIRNA
	VAL:	5.79	MeanVal:	44.7123	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaauuaacugguuaaagauaaugacuaauuggauaa-uaau
            ++++++++---++++--++++----+++++++++++--|++++
            ++++++++--|++++-|++++||||+++++++++++---++++
    REV:    caauuaguau-uuaac-ucua----ugauuaauuugggcauug
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1611.miRNA:9707	uuaauuaacugguuaaagaua
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1611.miRNA:9708	uaauuaacugguuaaagauaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1611.miRNA:9709	uaaagauaaugacuaauugga
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1611.miRNA:9710	gguuaaagauaaugacuaauu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1611.miRNA:9711	guuaaagauaaugacuaauug
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1611.miRNA:9712	uuaaagauaaugacuaauugg
>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1611
	guuaauuaacugguuaaagauaaugacuaauuggauaauaauaaauaacguuacggguuuaauuaguaucucaauuuaugauuaacucucacacucaugucucuuuggacauuuguggagccaaucuauuagguacuaaaacuaguaccuaguagagcucgagucgaaggaua
	((((((((...((((..((((....(((((((((((..((((.......))))...))))))))))))))).))))..)))))))).....(((..((((((....))))))..)))((((...((((((((((((((....))))))))))))))))))..(((....))).

###########################################################################################################################

>scaffold3367.403.0	is_MIRNA
	VAL:	3.07	MeanVal:	32.525416	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uacggguuuaauuaguaucucaauuuaugauuaacucucacacucaugucu
            +++-++++---+++++++++-+++----++++--+++-++++---++++++
            +++-++++|||+++++++++|+++-|||++++--+++|++++-||++++++
    REV:    augaucaa---aaucaugga-uuau---cuaaccgag-guguu--uacagg
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1612.miRNA:9713	aauuuaugauuaacucucaca
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1612.miRNA:9714	auuuaugauuaacucucacac
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1612.miRNA:9715	gauuaacucucacacucaugu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1612.miRNA:9716	auuaacucucacacucauguc
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1612.miRNA:9717	uuuaugauuaacucucacacu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1612.miRNA:9718	aguaucucaauuuaugauuaa
>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1612
	uuacggguuuaauuaguaucucaauuuaugauuaacucucacacucaugucucuuuggacauuuguggagccaaucuauuagguacuaaaacuaguac
	.(((.((((...(((((((((.(((....((((..(((.((((...((((((....)))))).)))))))..)))).)))))))))))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold3367.407.0	is_MIRNA
	VAL:	3.57	MeanVal:	37.7584053333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuuaauuaguaucucaauuuaugauuaacucucacacucaugucu
            ++++---+++++++++-+++----++++--+++-++++---++++++
            ++++|||+++++++++|+++-|||++++--+++|++++-||++++++
    REV:    ucaa---aaucaugga-uuau---cuaaccgag-guguu--uacagg
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1613.miRNA:9719	aauuuaugauuaacucucaca
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1613.miRNA:9720	auuuaugauuaacucucacac
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1613.miRNA:9721	gauuaacucucacacucaugu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1613.miRNA:9722	auuaacucucacacucauguc
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1613.miRNA:9723	uuuaugauuaacucucacacu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1613.miRNA:9724	aguaucucaauuuaugauuaa
>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1613
	ggguuuaauuaguaucucaauuuaugauuaacucucacacucaugucucuuuggacauuuguggagccaaucuauuagguacuaaaacua
	.((((...(((((((((.(((....((((..(((.((((...((((((....)))))).)))))))..)))).)))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3367.414.0	is_MIRNA
	VAL:	5.79	MeanVal:	61.306328	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaguaucucaauuuaugauuaacucucacacucaugucu
            +++++++++-+++----++++--+++-++++---++++++
            +++++++++|+++-|||++++--+++|++++-||++++++
    REV:    aaucaugga-uuau---cuaaccgag-guguu--uacagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1614.miRNA:9725	aauuuaugauuaacucucaca
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1614.miRNA:9726	auuuaugauuaacucucacac
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1614.miRNA:9727	gauuaacucucacacucaugu
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1614.miRNA:9728	auuaacucucacacucauguc
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1614.miRNA:9729	uuuaugauuaacucucacacu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1614.miRNA:9730	aguaucucaauuuaugauuaa
>>scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1614
	auuaguaucucaauuuaugauuaacucucacacucaugucucuuuggacauuuguggagccaaucuauuagguacuaaa
	.(((((((((.(((....((((..(((.((((...((((((....)))))).)))))))..)))).)))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.100.0	is_MIRNA
	VAL:	0.91	MeanVal:	23.4529625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaucuaaauuguaucguuuaguuuua-uuuauaugaauuuaucauaaaccaaaagauguacgguaa
            +++++++++++++++++++++++++--|+++++++++++++-+++++++-++++-++++++-+++++
            +++++++++++++++++++++++++---+++++++++++++-+++++++-++++-++++++-+++++
    REV:    cuuagauuuaacauagcaaaucagauugaaauauacuuaaacaguauuuaguuuacuacauuccauu
                                         *********************	30:::50	29--49	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1615.miRNA:9731	uuauaugaauuuaucauaaac
                                             *********************	34:::54	33--53	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1615.miRNA:9732	augaauuuaucauaaaccaaa
                                           *********************	32:::52	31--51	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1615.miRNA:9733	auaugaauuuaucauaaacca
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1615.miRNA:9734	uaugaauuuaucauaaaccaa
                                          *********************	31:::51	30--50	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1615.miRNA:9735	uauaugaauuuaucauaaacc
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1615.miRNA:9736	aauuuaucauaaaccaaaaga
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1615
	aguacaaucaauaugauuuauuuuuccauucaacaacaaauguuaagaaucuaaauuguaucguuuaguuuuauuuauaugaauuuaucauaaaccaaaagauguacgguaagucauaaaucaaaagauaaguauuauccaucucauuaugucccgaacaaauuguuauaaauucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuaccuuacaucauuugauuuaugacaaauucauauaaaguuagacuaaacgauacaauuuagauucaacaaucacaaguacagaaccucuuauuguccacccuaguuguggcggauacaggggaucu
	.((((..........................((((.....))))..(((((((((((((((((((((((((..(((((((((((((.(((((((.((((.((((((.(((((..(((((.......((((.....)))).......)))))...((((..((((......))))....((((.(((((...((((((..................................))))))..))))).)))).))))........))))).)))))).)))).))))))).)))))))))))))...)))))))))))))))))))))))))...........)))).((.(((((...(((((.((........)).))))).))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.1107.0	is_MIRNA
	VAL:	6.93	MeanVal:	143.3249675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuuga---uuucacgucaaaauugauuaauuuucaaagg
            ++++++--++++++++++++++++-++-++++++++++++|||++++++++-++++-------++++++--+++
            ++++++--++++++++++++++++-++-++++++++++++---++++++++-++++------|++++++--+++
    REV:    uuuguaauuaaaguuuauaaucggcuaaacuuuuagaacuuuaaaagugcacuuuuuccgag-uaaaggaaucc
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1616.miRNA:9737	aaauauuagccaauaugaaaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1616.miRNA:9738	aauauuagccaauaugaaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1616.miRNA:9739	cauuucaaauauuagccaaua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1616.miRNA:9740	auuucaaauauuagccaauau
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1616.miRNA:9741	caaauauuagccaauaugaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1616.miRNA:9742	ucaaauauuagccaauaugaa
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1616
	auuucaucauugucaccccucuaaauaaugacaaaaaguuguuaaaaagcaauuuuacucacuguuauuuuaacauguugaaauaucuuuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua
	.((((((((.(((...((((..((((((((.((((....((((((((((((...........)))).)))))))).(((((((......)))))))....))))..))))))))..))))....)))))))))))............(((((...((((((..((((((((((((((((.((.((((((((((((((((((((.((((.......((((((..(((........)))..))))))......)))).))))))))...)))))))))))).)).))))))))))))))))..))))))...........((((......))))..)))))..........(((((((......))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.1112.0	is_MIRNA
	VAL:	30.01	MeanVal:	616.087562166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuuga---uuucacgucaaaauugauuaauuuucaaagg
            +++++--+++++---------++++++++++++++++-++-++++++++++++|||++++++++-++++-------++++++--+++
            +++++--+++++|||||||||++++++++++++++++-++-++++++++++++---++++++++-++++------|++++++--+++
    REV:    aaaguuuguaau---------uaaaguuuauaaucggcuaaacuuuuagaacuuuaaaagugcacuuuuuccgag-uaaaggaaucc
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1617.miRNA:9743	aaauauuagccaauaugaaaa
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1617.miRNA:9744	aauauuagccaauaugaaaau
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1617.miRNA:9745	auuucaaauauuagccaauau
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1617.miRNA:9746	caaauauuagccaauaugaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1617.miRNA:9747	ucaaauauuagccaauaugaa
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1617.miRNA:9748	uucaaauauuagccaauauga
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1617
	aucauugucaccccucuaaauaaugacaaaaaguuguuaaaaagcaauuuuacucacuguuauuuuaacauguugaaauaucuuuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugac
	.(((((((...((((..((((((((.((((....((((((((((((...........)))).)))))))).(((((((......)))))))....))))..))))))))..))))......((((((..(((.....(((((..(((((.........((((((((((((((((.((.((((((((((((((((((((.((((.......((((((..(((........)))..))))))......)))).))))))))...)))))))))))).)).)))))))))))))))))))))..))))).......((((......))))....))))))))).....))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.112.0	is_MIRNA
	VAL:	0.91	MeanVal:	23.4529625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaucuaaauuguaucguuuaguuuua-uuuauaugaauuuaucauaaaccaaaagauguacgguaa
            +++++++++++++++++++++++++--|+++++++++++++-+++++++-++++-++++++-+++++
            +++++++++++++++++++++++++---+++++++++++++-+++++++-++++-++++++-+++++
    REV:    cuuagauuuaacauagcaaaucagauugaaauauacuuaaacaguauuuaguuuacuacauuccauu
                                         *********************	30:::50	29--49	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1618.miRNA:9749	uuauaugaauuuaucauaaac
                                             *********************	34:::54	33--53	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1618.miRNA:9750	augaauuuaucauaaaccaaa
                                           *********************	32:::52	31--51	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1618.miRNA:9751	auaugaauuuaucauaaacca
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1618.miRNA:9752	uaugaauuuaucauaaaccaa
                                          *********************	31:::51	30--50	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1618.miRNA:9753	uauaugaauuuaucauaaacc
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1618.miRNA:9754	aauuuaucauaaaccaaaaga
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1618
	augauuuauuuuuccauucaacaacaaauguuaagaaucuaaauuguaucguuuaguuuuauuuauaugaauuuaucauaaaccaaaagauguacgguaagucauaaaucaaaagauaaguauuauccaucucauuaugucccgaacaaauuguuauaaauucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuaccuuacaucauuugauuuaugacaaauucauauaaaguuagacuaaacgauacaauuuagauucaacaaucacaaguacagaaccucuuauuguccacccuaguuguggcggauacaggggaucuc
	.(((((.............((((.....))))..(((((((((((((((((((((((((..(((((((((((((.(((((((.((((.((((((.(((((..(((((.......((((.....)))).......)))))...((((..((((......))))....((((.(((((...((((((..................................))))))..))))).)))).))))........))))).)))))).)))).))))))).)))))))))))))...)))))))))))))))))))))))))...))))).......(((.(((((...(((((.((........)).))))).))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.1122.0	is_MIRNA
	VAL:	30.01	MeanVal:	616.087562166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuuga---uuucacgucaaaauugauuaauuuucaaagg
            +++++--+++++---------++++++++++++++++-++-++++++++++++|||++++++++-++++-------++++++--+++
            +++++--+++++|||||||||++++++++++++++++-++-++++++++++++---++++++++-++++------|++++++--+++
    REV:    aaaguuuguaau---------uaaaguuuauaaucggcuaaacuuuuagaacuuuaaaagugcacuuuuuccgag-uaaaggaaucc
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1619.miRNA:9755	aaauauuagccaauaugaaaa
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1619.miRNA:9756	aauauuagccaauaugaaaau
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1619.miRNA:9757	auuucaaauauuagccaauau
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1619.miRNA:9758	caaauauuagccaauaugaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1619.miRNA:9759	ucaaauauuagccaauaugaa
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1619.miRNA:9760	uucaaauauuagccaauauga
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1619
	ccccucuaaauaaugacaaaaaguuguuaaaaagcaauuuuacucacuguuauuuuaacauguugaaauaucuuuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua
	.((((..((((((((.((((....((((((((((((...........)))).)))))))).(((((((......)))))))....))))..))))))))..))))......((((((..(((.....(((((..(((((.........((((((((((((((((.((.((((((((((((((((((((.((((.......((((((..(((........)))..))))))......)))).))))))))...)))))))))))).)).)))))))))))))))))))))..))))).......((((......))))....)))))))))....(((((((......))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.1173.0	is_MIRNA
	VAL:	6.93	MeanVal:	143.3249675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuuga---uuucacgucaaaauugauuaauuuucaaagg
            ++++++--++++++++++++++++-++-++++++++++++|||++++++++-++++-------++++++--+++
            ++++++--++++++++++++++++-++-++++++++++++---++++++++-++++------|++++++--+++
    REV:    uuuguaauuaaaguuuauaaucggcuaaacuuuuagaacuuuaaaagugcacuuuuuccgag-uaaaggaaucc
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1620.miRNA:9761	aaauauuagccaauaugaaaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1620.miRNA:9762	aauauuagccaauaugaaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1620.miRNA:9763	cauuucaaauauuagccaaua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1620.miRNA:9764	auuucaaauauuagccaauau
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1620.miRNA:9765	caaauauuagccaauaugaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1620.miRNA:9766	ucaaauauuagccaauaugaa
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1620
	auuuuaacauguugaaauaucuuuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguuaaaa
	.((((((((.(((((((......)))))))....((((..((((((((.((.(((.......((.....))..........(((((...((((((..((((((((((((((((.((.((((((((((((((((((((.((((.......((((((..(((........)))..))))))......)))).))))))))...)))))))))))).)).))))))))))))))))..))))))...........((((......))))..))))).))).))..))))))))..))))...))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3375.1183.0	is_MIRNA
	VAL:	6.93	MeanVal:	143.3249675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuuga---uuucacgucaaaauugauuaauuuucaaagg
            ++++++--++++++++++++++++-++-++++++++++++|||++++++++-++++-------++++++--+++
            ++++++--++++++++++++++++-++-++++++++++++---++++++++-++++------|++++++--+++
    REV:    uuuguaauuaaaguuuauaaucggcuaaacuuuuagaacuuuaaaagugcacuuuuuccgag-uaaaggaaucc
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1621.miRNA:9767	aaauauuagccaauaugaaaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1621.miRNA:9768	aauauuagccaauaugaaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1621.miRNA:9769	cauuucaaauauuagccaaua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1621.miRNA:9770	auuucaaauauuagccaauau
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1621.miRNA:9771	caaauauuagccaauaugaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1621.miRNA:9772	ucaaauauuagccaauaugaa
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1621
	guugaaauaucuuuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguuaaaa
	(((((((......)))))))....((((((...((((((...(((((((...((.....))......))))))).....((((((..((((((((((((((((.((.((((((((((((((((((((.((((.......((((((..(((........)))..))))))......)))).))))))))...)))))))))))).)).))))))))))))))))..)))))))))))).............(((((..(((.................)))..)))))...)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.1195.0	is_MIRNA
	VAL:	6.93	MeanVal:	143.3249675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuuga---uuucacgucaaaauugauuaauuuucaaagg
            ++++++--++++++++++++++++-++-++++++++++++|||++++++++-++++-------++++++--+++
            ++++++--++++++++++++++++-++-++++++++++++---++++++++-++++------|++++++--+++
    REV:    uuuguaauuaaaguuuauaaucggcuaaacuuuuagaacuuuaaaagugcacuuuuuccgag-uaaaggaaucc
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1622.miRNA:9773	aaauauuagccaauaugaaaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1622.miRNA:9774	aauauuagccaauaugaaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1622.miRNA:9775	cauuucaaauauuagccaaua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1622.miRNA:9776	auuucaaauauuagccaauau
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1622.miRNA:9777	caaauauuagccaauaugaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1622.miRNA:9778	ucaaauauuagccaauaugaa
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1622
	uuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguuaaaa
	.(((((((....((((..((((((((.((.(((.......((.....))..........(((((...((((((..((((((((((((((((.((.((((((((((((((((((((.((((.......((((((..(((........)))..))))))......)))).))))))))...)))))))))))).)).))))))))))))))))..))))))...........((((......))))..))))).))).))..))))))))..))))....)))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3375.1206.0	is_MIRNA
	VAL:	6.93	MeanVal:	143.3249675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuuga---uuucacgucaaaauugauuaauuuucaaagg
            ++++++--++++++++++++++++-++-++++++++++++|||++++++++-++++-------++++++--+++
            ++++++--++++++++++++++++-++-++++++++++++---++++++++-++++------|++++++--+++
    REV:    uuuguaauuaaaguuuauaaucggcuaaacuuuuagaacuuuaaaagugcacuuuuuccgag-uaaaggaaucc
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1623.miRNA:9779	aaauauuagccaauaugaaaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1623.miRNA:9780	aauauuagccaauaugaaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1623.miRNA:9781	cauuucaaauauuagccaaua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1623.miRNA:9782	auuucaaauauuagccaauau
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1623.miRNA:9783	caaauauuagccaauaugaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1623.miRNA:9784	ucaaauauuagccaauaugaa
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1623
	auuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguuaaaa
	.((((((...((((((...(((((((...((.....))......))))))).....((((((..((((((((((((((((.((.((((((((((((((((((((.((((.......((((((..(((........)))..))))))......)))).))))))))...)))))))))))).)).))))))))))))))))..)))))))))))).............(((((..(((.................)))..)))))...)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.1215.0	is_MIRNA
	VAL:	6.93	MeanVal:	143.3249675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuuga---uuucacgucaaaauugauuaauuuucaaagg
            ++++++--++++++++++++++++-++-++++++++++++|||++++++++-++++-------++++++--+++
            ++++++--++++++++++++++++-++-++++++++++++---++++++++-++++------|++++++--+++
    REV:    uuuguaauuaaaguuuauaaucggcuaaacuuuuagaacuuuaaaagugcacuuuuuccgag-uaaaggaaucc
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1624.miRNA:9785	aaauauuagccaauaugaaaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1624.miRNA:9786	aauauuagccaauaugaaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1624.miRNA:9787	cauuucaaauauuagccaaua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1624.miRNA:9788	auuucaaauauuagccaauau
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1624.miRNA:9789	caaauauuagccaauaugaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1624.miRNA:9790	ucaaauauuagccaauaugaa
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1624
	uuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua
	.((((((...(((((((...((.....))......))))))).....((((((..((((((((((((((((.((.((((((((((((((((((((.((((.......((((((..(((........)))..))))))......)))).))))))))...)))))))))))).)).))))))))))))))))..))))))))))))....((((((...(((((..(((.................)))..))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.1232.0	is_MIRNA
	VAL:	30.01	MeanVal:	616.087562166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuuga---uuucacgucaaaauugauuaauuuucaaagg
            +++++--+++++---------++++++++++++++++-++-++++++++++++|||++++++++-++++-------++++++--+++
            +++++--+++++|||||||||++++++++++++++++-++-++++++++++++---++++++++-++++------|++++++--+++
    REV:    aaaguuuguaau---------uaaaguuuauaaucggcuaaacuuuuagaacuuuaaaagugcacuuuuuccgag-uaaaggaaucc
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1625.miRNA:9791	aaauauuagccaauaugaaaa
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1625.miRNA:9792	aauauuagccaauaugaaaau
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1625.miRNA:9793	auuucaaauauuagccaauau
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1625.miRNA:9794	caaauauuagccaauaugaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1625.miRNA:9795	ucaaauauuagccaauaugaa
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1625.miRNA:9796	uucaaauauuagccaauauga
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1625
	cauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua
	.((((((..(((.....(((((..(((((.........((((((((((((((((.((.((((((((((((((((((((.((((.......((((((..(((........)))..))))))......)))).))))))))...)))))))))))).)).)))))))))))))))))))))..))))).......((((......))))....)))))))))....(((((((......))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.1235.0	is_MIRNA
	VAL:	30.01	MeanVal:	616.087562166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuuga---uuucacgucaaaauugauuaauuuucaaagg
            +++++--+++++---------++++++++++++++++-++-++++++++++++|||++++++++-++++-------++++++--+++
            +++++--+++++|||||||||++++++++++++++++-++-++++++++++++---++++++++-++++------|++++++--+++
    REV:    aaaguuuguaau---------uaaaguuuauaaucggcuaaacuuuuagaacuuuaaaagugcacuuuuuccgag-uaaaggaaucc
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1626.miRNA:9797	aaauauuagccaauaugaaaa
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1626.miRNA:9798	aauauuagccaauaugaaaau
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1626.miRNA:9799	auuucaaauauuagccaauau
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1626.miRNA:9800	caaauauuagccaauaugaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1626.miRNA:9801	ucaaauauuagccaauaugaa
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1626.miRNA:9802	uucaaauauuagccaauauga
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1626
	ggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua
	((((..(((.....(((((..(((((.........((((((((((((((((.((.((((((((((((((((((((.((((.......((((((..(((........)))..))))))......)))).))))))))...)))))))))))).)).)))))))))))))))))))))..))))).......((((......))))....)))))))......(((((((......))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.1253.0	is_MIRNA
	VAL:	6.93	MeanVal:	143.3249675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuuga---uuucacgucaaaauugauuaauuuucaaagg
            ++++++--++++++++++++++++-++-++++++++++++|||++++++++-++++-------++++++--+++
            ++++++--++++++++++++++++-++-++++++++++++---++++++++-++++------|++++++--+++
    REV:    uuuguaauuaaaguuuauaaucggcuaaacuuuuagaacuuuaaaagugcacuuuuuccgag-uaaaggaaucc
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1627.miRNA:9803	aaauauuagccaauaugaaaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1627.miRNA:9804	aauauuagccaauaugaaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1627.miRNA:9805	cauuucaaauauuagccaaua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1627.miRNA:9806	auuucaaauauuagccaauau
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1627.miRNA:9807	caaauauuagccaauaugaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1627.miRNA:9808	ucaaauauuagccaauaugaa
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1627
	agccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua
	.(((((...((((((..((((((((((((((((.((.((((((((((((((((((((.((((.......((((((..(((........)))..))))))......)))).))))))))...)))))))))))).)).))))))))))))))))..))))))...........((((......))))..)))))..........(((((((......))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.1256.0	is_MIRNA
	VAL:	8.01	MeanVal:	167.384727	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuuga---uuucacgucaaaauugauuaauuuucaaagg
            +++--++++++--++++++++++++++++-++-++++++++++++|||++++++++-++++-------++++++--+++
            +++--++++++--++++++++++++++++-++-++++++++++++---++++++++-++++------|++++++--+++
    REV:    uaaaguuuguaauuaaaguuuauaaucggcuaaacuuuuagaacuuuaaaagugcacuuuuuccgag-uaaaggaaucc
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1628.miRNA:9809	aaauauuagccaauaugaaaa
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1628.miRNA:9810	aauauuagccaauaugaaaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1628.miRNA:9811	aaauaugcauuucaaauauua
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1628.miRNA:9812	cauuucaaauauuagccaaua
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1628.miRNA:9813	auuucaaauauuagccaauau
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1628.miRNA:9814	caaauauuagccaauaugaaa
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1628
	cauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua
	.(((..((((((..((((((((((((((((.((.((((((((((((((((((((.((((.......((((((..(((........)))..))))))......)))).))))))))...)))))))))))).)).))))))))))))))))..))))))..))).....((((((...(((((..(((.................)))..))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.1261.0	is_MIRNA
	VAL:	6.93	MeanVal:	143.3249675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuuga---uuucacgucaaaauugauuaauuuucaaagg
            ++++++--++++++++++++++++-++-++++++++++++|||++++++++-++++-------++++++--+++
            ++++++--++++++++++++++++-++-++++++++++++---++++++++-++++------|++++++--+++
    REV:    uuuguaauuaaaguuuauaaucggcuaaacuuuuagaacuuuaaaagugcacuuuuuccgag-uaaaggaaucc
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1629.miRNA:9815	aaauauuagccaauaugaaaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1629.miRNA:9816	aauauuagccaauaugaaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1629.miRNA:9817	cauuucaaauauuagccaaua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1629.miRNA:9818	auuucaaauauuagccaauau
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1629.miRNA:9819	caaauauuagccaauaugaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1629.miRNA:9820	ucaaauauuagccaauaugaa
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1629
	aaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua
	.((((((..((((((((((((((((.((.((((((((((((((((((((.((((.......((((((..(((........)))..))))))......)))).))))))))...)))))))))))).)).))))))))))))))))..))))))..........((((((...(((((..(((.................)))..))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.1269.0	is_MIRNA
	VAL:	8.91	MeanVal:	180.997261666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuucaaauauuagccaauaugaaaauuuuga---uuucacgucaaaauugauuaauuuucaaagg
            ++++++++++++++++-++-++++++++++++|||++++++++-++++-------++++++--+++
            ++++++++++++++++-++-++++++++++++---++++++++-++++------|++++++--+++
    REV:    uaaaguuuauaaucggcuaaacuuuuagaacuuuaaaagugcacuuuuuccgag-uaaaggaaucc
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1630.miRNA:9821	aaauauuagccaauaugaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1630.miRNA:9822	aauauuagccaauaugaaaau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1630.miRNA:9823	caaauauuagccaauaugaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1630.miRNA:9824	ucaaauauuagccaauaugaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1630.miRNA:9825	uucaaauauuagccaauauga
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1630.miRNA:9826	uuucaaauauuagccaauaug
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1630
	cauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguugu
	.((((((((((((((((.((.((((((((((((((((((((.((((.......((((((..(((........)))..))))))......)))).))))))))...)))))))))))).)).))))))))))))))))(((((((((.....(((..((((......))))...)))....((((......))))..))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.127.0	is_MIRNA
	VAL:	1.41	MeanVal:	36.3269775	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuaagaaucuaaauuguaucguuuaguuuua-uuuauaugaauuuaucauaaaccaaaagauguacgguaa
            ++++--+++++++++++++++++++++++++--|+++++++++++++-+++++++-++++-++++++-+++++
            ++++||+++++++++++++++++++++++++---+++++++++++++-+++++++-++++-++++++-+++++
    REV:    acaa--cuuagauuuaacauagcaaaucagauugaaauauacuuaaacaguauuuaguuuacuacauuccauu
                                               *********************	36:::56	35--55	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1631.miRNA:9827	uuauaugaauuuaucauaaac
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1631.miRNA:9828	augaauuuaucauaaaccaaa
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1631.miRNA:9829	auaugaauuuaucauaaacca
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1631.miRNA:9830	uaugaauuuaucauaaaccaa
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1631.miRNA:9831	uauaugaauuuaucauaaacc
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1631.miRNA:9832	aauuuaucauaaaccaaaaga
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1631
	auucaacaacaaauguuaagaaucuaaauuguaucguuuaguuuuauuuauaugaauuuaucauaaaccaaaagauguacgguaagucauaaaucaaaagauaaguauuauccaucucauuaugucccgaacaaauuguuauaaauucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuaccuuacaucauuugauuuaugacaaauucauauaaaguuagacuaaacgauacaauuuagauucaacaaucacaaguacagaaccucuuauuguccacccuaguuguggcggauacaggggaucucccucgagc
	.(((.........((((..(((((((((((((((((((((((((..(((((((((((((.(((((((.((((.((((((.(((((..(((((.......((((.....)))).......)))))...((((..((((......))))....((((.(((((...((((((..................................))))))..))))).)))).))))........))))).)))))).)))).))))))).)))))))))))))...)))))))))))))))))))))))))))))...........(((.(((((...(((((.((........)).))))).))))).))).....))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.139.0	is_MIRNA
	VAL:	1.41	MeanVal:	36.3269775	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuaagaaucuaaauuguaucguuuaguuuua-uuuauaugaauuuaucauaaaccaaaagauguacgguaa
            ++++--+++++++++++++++++++++++++--|+++++++++++++-+++++++-++++-++++++-+++++
            ++++||+++++++++++++++++++++++++---+++++++++++++-+++++++-++++-++++++-+++++
    REV:    acaa--cuuagauuuaacauagcaaaucagauugaaauauacuuaaacaguauuuaguuuacuacauuccauu
                                               *********************	36:::56	35--55	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1632.miRNA:9833	uuauaugaauuuaucauaaac
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1632.miRNA:9834	augaauuuaucauaaaccaaa
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1632.miRNA:9835	auaugaauuuaucauaaacca
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1632.miRNA:9836	uaugaauuuaucauaaaccaa
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1632.miRNA:9837	uauaugaauuuaucauaaacc
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1632.miRNA:9838	aauuuaucauaaaccaaaaga
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1632
	auguuaagaaucuaaauuguaucguuuaguuuuauuuauaugaauuuaucauaaaccaaaagauguacgguaagucauaaaucaaaagauaaguauuauccaucucauuaugucccgaacaaauuguuauaaauucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuaccuuacaucauuugauuuaugacaaauucauauaaaguuagacuaaacgauacaauuuagauucaacaaucacaaguacagaaccucuuauuguccacccuaguuguggcggauacaggggaucuc
	.((((..(((((((((((((((((((((((((..(((((((((((((.(((((((.((((.((((((.(((((..(((((.......((((.....)))).......)))))...((((..((((......))))....((((.(((((...((((((..................................))))))..))))).)))).))))........))))).)))))).)))).))))))).)))))))))))))...)))))))))))))))))))))))))))))...........(((.(((((...(((((.((........)).))))).))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.145.0	is_MIRNA
	VAL:	0.91	MeanVal:	23.4529625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaucuaaauuguaucguuuaguuuua-uuuauaugaauuuaucauaaaccaaaagauguacgguaa
            +++++++++++++++++++++++++--|+++++++++++++-+++++++-++++-++++++-+++++
            +++++++++++++++++++++++++---+++++++++++++-+++++++-++++-++++++-+++++
    REV:    cuuagauuuaacauagcaaaucagauugaaauauacuuaaacaguauuuaguuuacuacauuccauu
                                         *********************	30:::50	29--49	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1633.miRNA:9839	uuauaugaauuuaucauaaac
                                             *********************	34:::54	33--53	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1633.miRNA:9840	augaauuuaucauaaaccaaa
                                           *********************	32:::52	31--51	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1633.miRNA:9841	auaugaauuuaucauaaacca
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1633.miRNA:9842	uaugaauuuaucauaaaccaa
                                          *********************	31:::51	30--50	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1633.miRNA:9843	uauaugaauuuaucauaaacc
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1633.miRNA:9844	aauuuaucauaaaccaaaaga
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1633
	agaaucuaaauuguaucguuuaguuuuauuuauaugaauuuaucauaaaccaaaagauguacgguaagucauaaaucaaaagauaaguauuauccaucucauuaugucccgaacaaauuguuauaaauucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuaccuuacaucauuugauuuaugacaaauucauauaaaguuagacuaaacgauacaauuuagauucaacaaucacaaguacagaaccucuuauuguccacccuaguuguggcggauacaggggaucuc
	.(((((((((((((((((((((((((..(((((((((((((.(((((((.((((.((((((.(((((..(((((.......((((.....)))).......)))))...((((..((((......))))....((((.(((((...((((((..................................))))))..))))).)))).))))........))))).)))))).)))).))))))).)))))))))))))...)))))))))))))))))))))))))...............(((.(((((...(((((.((........)).))))).))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.251.0	is_MIRNA
	VAL:	1.20	MeanVal:	29.1019913333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccgaacaaauuguuauaaauucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuacc-uuacau
            ++++--+++++++++++++++++-++++-+++--++++++++++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++----++++++++++++-++++++-+++++++|++++++
            ++++--+++++++++++++++++-++++-+++--++++++++++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++----++++++++++++-++++++-+++++++-++++++
    REV:    agggacuguuuaacaauauuuaacuuuucuuugaaaaauaccccacgcguaaaaaagagauauaaaggaaaaagaaaagaguaagcaaguuaauaaaauaauuaauugacugauggcaaugua
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1634.miRNA:9845	aauuguuauaaauucaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1634.miRNA:9846	uuguuauaaauucaaaaaaaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1634.miRNA:9847	auuguuauaaauucaaaaaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1634.miRNA:9848	aaauuguuauaaauucaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1634.miRNA:9849	uguuauaaauucaaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1634.miRNA:9850	aacaaauuguuauaaauucaa
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1634
	ucccgaacaaauuguuauaaauucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuaccuuacaucauuugauuuaugacaaauucauauaaaguuagacuaaacgauacaauuuagauucaacaaucacaaguacagaaccucuuauuguccacccuaguuguggcggauacaggggaucucccucgagccucgacccaguauauuuucgaauuuugaaauucgauacuauguaacgguagucaguuaauuaauaaaauaauugaacgaaugagaaaagaaaaaggaaauauagagaaaaaaugcgcaccccauaaaaaguuucuuuucaauuuauaacaauuugucagggaaauagugagagggauaauauuuauagcuuggccuugagcaaggcgacuucauuuuaacaguugaugcgauuaaaaugaucaugauccuua
	((((..(((((((((((((((((.((((.(((..((((((((((((((((((.(((((((((.((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((((.(((((((((((((....((((.(((((.....)))))....(((.(((((((........))))).)).))).))))...((((.((.(((((...(((((.((........)).))))).))))).))....(((.....)))....))))....(((((((....)))))))....)))))).))))))).)))))).))))))))))))....)))))))))))))))))))))).))))))))).))))))))))))))))))..))).)))).)))))))))))))))))..)))).........((((((...............(((((....)))))....(((((((((..((....))..))))))))).....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.251.1	is_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	34.1522073333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccgaacaaauuguuauaaauucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuacc-uuacau
            ++++--+++++++++++++++++-++++-+++--++++++++++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++-++-++++++++++++-++++++-+++++++|++++++
            ++++--+++++++++++++++++-++++-+++--++++++++++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++-++-++++++++++++-++++++-+++++++-++++++
    REV:    agggacuguuuaacaauauuuaacuuuucuuugaaaaauaccccacgcguaaaaaagagauauaaaggaaaaagaaaagaguaagcaaguuaauaaaauaauuaauugacugauggcaaugua
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1635.miRNA:9851	aauuguuauaaauucaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1635.miRNA:9852	uuguuauaaauucaaaaaaaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1635.miRNA:9853	auuguuauaaauucaaaaaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1635.miRNA:9854	aaauuguuauaaauucaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1635.miRNA:9855	uguuauaaauucaaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1635.miRNA:9856	aacaaauuguuauaaauucaa
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1635
	ucccgaacaaauuguuauaaauucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuaccuuacaucauuugauuuaugacaaauucauauaaaguuagacuaaacgauacaauuuagauucaacaaucacaaguacagaaccucuuauuguccacccuaguuguggcggauacaggggaucucccucgagccucgacccaguauauuuucgaauuuugaaauucgauacuauguaacgguagucaguuaauuaauaaaauaauugaacgaaugagaaaagaaaaaggaaauauagagaaaaaaugcgcaccccauaaaaaguuucuuuucaauuuauaacaauuugucagggaaauagugagagggauaauauuuauagcuuggccuugagcaaggcgacuucauuuuaacaguugaugcgauuaaaaugaucaugauccuua
	((((..(((((((((((((((((.((((.(((..((((((((((((((((((.(((((((((.((((((((((((((((((((((.((.((((((((((((.((((((.(((((((((((((....((((.(((((.....)))))....(((.(((((((........))))).)).))).))))...((((.((.(((((...(((((.((........)).))))).))))).))....(((.....)))....))))....(((((((....)))))))....)))))).))))))).)))))).)))))))))))).)).)))))))))))))))))))))).))))))))).))))))))))))))))))..))).)))).)))))))))))))))))..)))).........((((((...............(((((....)))))....(((((((((..((....))..))))))))).....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.256.0	is_MIRNA
	VAL:	1.00	MeanVal:	24.2770916666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaaauuguuauaaauucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuacc-uuacau
            +++++++++++++++++-++++-+++--++++++++++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++----++++++++++++-++++++-+++++++|++++++
            +++++++++++++++++-++++-+++--++++++++++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++----++++++++++++-++++++-+++++++-++++++
    REV:    uguuuaacaauauuuaacuuuucuuugaaaaauaccccacgcguaaaaaagagauauaaaggaaaaagaaaagaguaagcaaguuaauaaaauaauuaauugacugauggcaaugua
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1636.miRNA:9857	uuguuauaaauucaaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1636.miRNA:9858	aauuguuauaaauucaaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1636.miRNA:9859	auuguuauaaauucaaaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1636.miRNA:9860	aaauuguuauaaauucaaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1636.miRNA:9861	uguuauaaauucaaaaaaaaa
                                                                                               *********************	84:::104	84--104	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1636.miRNA:9862	aauuauuuuauucguuaaccg
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1636
	aacaaauuguuauaaauucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuaccuuacaucauuugauuuaugacaaauucauauaaaguuagacuaaacgauacaauuuagauucaacaaucacaaguacagaaccucuuauuguccacccuaguuguggcggauacaggggaucucccucgagccucgacccaguauauuuucgaauuuugaaauucgauacuauguaacgguagucaguuaauuaauaaaauaauugaacgaaugagaaaagaaaaaggaaauauagagaaaaaaugcgcaccccauaaaaaguuucuuuucaauuuauaacaauuugucagggaaauagugagagggauaauauuuauagcuuggccuugagcaaggcgacuucauuuuaacaguugaugcgauuaaaaugaucaugauccuua
	.(((((((((((((((((.((((.(((..((((((((((((((((((.(((((((((.((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((((.(((((((((((((....((((.(((((.....)))))....(((.(((((((........))))).)).))).))))...((((.((.(((((...(((((.((........)).))))).))))).))....(((.....)))....))))....(((((((....)))))))....)))))).))))))).)))))).))))))))))))....)))))))))))))))))))))).))))))))).))))))))))))))))))..))).)))).))))))))))))))))).(((((....((((......................(((((....)))))....(((((((((..((....))..)))))))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.256.1	is_MIRNA
	VAL:	1.18	MeanVal:	28.6204416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaaauuguuauaaauucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuacc-uuacau
            +++++++++++++++++-++++-+++--++++++++++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++-++-++++++++++++-++++++-+++++++|++++++
            +++++++++++++++++-++++-+++--++++++++++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++-++-++++++++++++-++++++-+++++++-++++++
    REV:    uguuuaacaauauuuaacuuuucuuugaaaaauaccccacgcguaaaaaagagauauaaaggaaaaagaaaagaguaagcaaguuaauaaaauaauuaauugacugauggcaaugua
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1637.miRNA:9863	uuguuauaaauucaaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1637.miRNA:9864	aauuguuauaaauucaaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1637.miRNA:9865	auuguuauaaauucaaaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1637.miRNA:9866	aaauuguuauaaauucaaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1637.miRNA:9867	uguuauaaauucaaaaaaaaa
                                                                                               *********************	84:::104	84--104	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1637.miRNA:9868	aauuauuuuauucguuaaccg
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1637
	aacaaauuguuauaaauucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuaccuuacaucauuugauuuaugacaaauucauauaaaguuagacuaaacgauacaauuuagauucaacaaucacaaguacagaaccucuuauuguccacccuaguuguggcggauacaggggaucucccucgagccucgacccaguauauuuucgaauuuugaaauucgauacuauguaacgguagucaguuaauuaauaaaauaauugaacgaaugagaaaagaaaaaggaaauauagagaaaaaaugcgcaccccauaaaaaguuucuuuucaauuuauaacaauuugucagggaaauagugagagggauaauauuuauagcuuggccuugagcaaggcgacuucauuuuaacaguugaugcgauuaaaaugaucaugauccuua
	.(((((((((((((((((.((((.(((..((((((((((((((((((.(((((((((.((((((((((((((((((((((.((.((((((((((((.((((((.(((((((((((((....((((.(((((.....)))))....(((.(((((((........))))).)).))).))))...((((.((.(((((...(((((.((........)).))))).))))).))....(((.....)))....))))....(((((((....)))))))....)))))).))))))).)))))).)))))))))))).)).)))))))))))))))))))))).))))))))).))))))))))))))))))..))).)))).))))))))))))))))).(((((....((((......................(((((....)))))....(((((((((..((....))..)))))))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.272.0	is_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	28.4338833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuacc-uuacau
            ++++++++++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++-++-++++++++++++-++++++-+++++++|++++++
            ++++++++++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++-++-++++++++++++-++++++-+++++++-++++++
    REV:    aaaauaccccacgcguaaaaaagagauauaaaggaaaaagaaaagaguaagcaaguuaauaaaauaauuaauugacugauggcaaugua
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1638.miRNA:9869	auuauuuuauucguuaaccga
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1638.miRNA:9870	aauuauuuuauucguuaaccg
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1638.miRNA:9871	aaauuauuuuauucguuaacc
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1638.miRNA:9872	uuaaauuauuuuauucguuaa
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1638.miRNA:9873	auuuuauucguuaaccgauua
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1638.miRNA:9874	uaaauuauuuuauucguuaac
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1638
	uucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuaccuuacaucauuugauuuaugacaaauucauauaaaguuagacuaaacgauacaauuuagauucaacaaucacaaguacagaaccucuuauuguccacccuaguuguggcggauacaggggaucucccucgagccucgacccaguauauuuucgaauuuugaaauucgauacuauguaacgguagucaguuaauuaauaaaauaauugaacgaaugagaaaagaaaaaggaaauauagagaaaaaaugcgcaccccauaaaaaguuucuuuucaauuuauaacaauuugucagggaaauagugagagggauaauauuuauagcuuggccuugagcaaggcgacuucauuuuaacaguugaugcgauuaaaaugaucaugauccuua
	.(((.........((((((((((((((((((.(((((((((.((((((((((((((((((((((.((.((((((((((((.((((((.(((((((((((((....((((.(((((.....)))))....(((.(((((((........))))).)).))).))))...((((.((.(((((...(((((.((........)).))))).))))).))....(((.....)))....))))....(((((((....)))))))....)))))).))))))).)))))).)))))))))))).)).)))))))))))))))))))))).))))))))).)))))))))))))))))).((((((((.(((...........)))..))))))))..))).((((((...............(((((....)))))....(((((((((..((....))..))))))))).....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.272.1	is_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	22.2064663333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuacc-uuacau
            ++++++++++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++----++++++++++++-++++++-+++++++|++++++
            ++++++++++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++----++++++++++++-++++++-+++++++-++++++
    REV:    aaaauaccccacgcguaaaaaagagauauaaaggaaaaagaaaagaguaagcaaguuaauaaaauaauuaauugacugauggcaaugua
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1639.miRNA:9875	auuauuuuauucguuaaccga
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1639.miRNA:9876	aauuauuuuauucguuaaccg
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1639.miRNA:9877	aaauuauuuuauucguuaacc
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1639.miRNA:9878	auuuuauucguuaaccgauua
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1639.miRNA:9879	uuaaauuauuuuauucguuaa
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1639.miRNA:9880	uuauuuuauucguuaaccgau
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1639
	uucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuaccuuacaucauuugauuuaugacaaauucauauaaaguuagacuaaacgauacaauuuagauucaacaaucacaaguacagaaccucuuauuguccacccuaguuguggcggauacaggggaucucccucgagccucgacccaguauauuuucgaauuuugaaauucgauacuauguaacgguagucaguuaauuaauaaaauaauugaacgaaugagaaaagaaaaaggaaauauagagaaaaaaugcgcaccccauaaaaaguuucuuuucaauuuauaacaauuugucagggaaauagugagagggauaauauuuauagcuuggccuugagcaaggcgacuucauuuuaacaguugaugcgauuaaaaugaucaugauccuua
	.(((.........((((((((((((((((((.(((((((((.((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((((.(((((((((((((....((((.(((((.....)))))....(((.(((((((........))))).)).))).))))...((((.((.(((((...(((((.((........)).))))).))))).))....(((.....)))....))))....(((((((....)))))))....)))))).))))))).)))))).))))))))))))....)))))))))))))))))))))).))))))))).)))))))))))))))))).((((((((.(((...........)))..))))))))..))).((((((...............(((((....)))))....(((((((((..((....))..))))))))).....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.272.2	is_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	28.4338833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuacc-uuacau
            ++++++++++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++-++-++++++++++++-++++++-+++++++|++++++
            ++++++++++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++-++-++++++++++++-++++++-+++++++-++++++
    REV:    aaaauaccccacgcguaaaaaagagauauaaaggaaaaagaaaagaguaagcaaguuaauaaaauaauuaauugacugauggcaaugua
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1640.miRNA:9881	auuauuuuauucguuaaccga
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1640.miRNA:9882	aauuauuuuauucguuaaccg
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1640.miRNA:9883	aaauuauuuuauucguuaacc
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1640.miRNA:9884	uuaaauuauuuuauucguuaa
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1640.miRNA:9885	auuuuauucguuaaccgauua
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1640.miRNA:9886	uaaauuauuuuauucguuaac
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1640
	uucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuaccuuacaucauuugauuuaugacaaauucauauaaaguuagacuaaacgauacaauuuagauucaacaaucacaaguacagaaccucuuauuguccacccuaguuguggcggauacaggggaucucccucgagccucgacccaguauauuuucgaauuuugaaauucgauacuauguaacgguagucaguuaauuaauaaaauaauugaacgaaugagaaaagaaaaaggaaauauagagaaaaaaugcgcaccccauaaaaaguuucuuuucaauuuauaacaauuugucagggaaauagugagagggauaauauuuauagcuuggccuugagcaaggcgacuucauuuuaacaguugaugcgauuaaaaugaucaugauccuua
	.(((.........((((((((((((((((((.(((((((((.((((((((((((((((((((((.((.((((((((((((.((((((.(((((((((((((....((((.(((((.....)))))....(((.(((((((........))))).)).))).))))...((((.((.(((((...(((((.((........)).))))).))))).))....(((.....)))....))))....(((((((....)))))))....)))))).))))))).)))))).)))))))))))).)).)))))))))))))))))))))).))))))))).)))))))))))))))))).((((((((.(((.((.....)).)))..))))))))..))).((((((...............(((((....)))))....(((((((((..((....))..))))))))).....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.284.0	is_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	28.4338833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuacc-uuacau
            ++++++++++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++-++-++++++++++++-++++++-+++++++|++++++
            ++++++++++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++-++-++++++++++++-++++++-+++++++-++++++
    REV:    aaaauaccccacgcguaaaaaagagauauaaaggaaaaagaaaagaguaagcaaguuaauaaaauaauuaauugacugauggcaaugua
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1641.miRNA:9887	auuauuuuauucguuaaccga
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1641.miRNA:9888	aauuauuuuauucguuaaccg
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1641.miRNA:9889	aaauuauuuuauucguuaacc
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1641.miRNA:9890	uuaaauuauuuuauucguuaa
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1641.miRNA:9891	auuuuauucguuaaccgauua
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1641.miRNA:9892	uaaauuauuuuauucguuaac
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1641
	auuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuaccuuacaucauuugauuuaugacaaauucauauaaaguuagacuaaacgauacaauuuagauucaacaaucacaaguacagaaccucuuauuguccacccuaguuguggcggauacaggggaucucccucgagccucgacccaguauauuuucgaauuuugaaauucgauacuauguaacgguagucaguuaauuaauaaaauaauugaacgaaugagaaaagaaaaaggaaauauagagaaaaaaugcgcaccccauaaaaaguuucuuuucaauuuauaacaauuugucagggaaauagugagagggauaauauuuauagcuuggccuugagcaaggcgacuucauuuuaacaguugaugcgauuaaaaugaucaugauccuua
	.((((((((((((((((((.(((((((((.((((((((((((((((((((((.((.((((((((((((.((((((.(((((((((((((....((((.(((((.....)))))....(((.(((((((........))))).)).))).))))...((((.((.(((((...(((((.((........)).))))).))))).))....(((.....)))....))))....(((((((....)))))))....)))))).))))))).)))))).)))))))))))).)).)))))))))))))))))))))).))))))))).)))))))))))))))))).((((((((.(((...........)))..))))))))......((((((...............(((((....)))))....(((((((((..((....))..))))))))).....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.284.1	is_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	22.2064663333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuacc-uuacau
            ++++++++++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++----++++++++++++-++++++-+++++++|++++++
            ++++++++++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++----++++++++++++-++++++-+++++++-++++++
    REV:    aaaauaccccacgcguaaaaaagagauauaaaggaaaaagaaaagaguaagcaaguuaauaaaauaauuaauugacugauggcaaugua
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1642.miRNA:9893	auuauuuuauucguuaaccga
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1642.miRNA:9894	aauuauuuuauucguuaaccg
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1642.miRNA:9895	aaauuauuuuauucguuaacc
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1642.miRNA:9896	auuuuauucguuaaccgauua
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1642.miRNA:9897	uuaaauuauuuuauucguuaa
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1642.miRNA:9898	uuauuuuauucguuaaccgau
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1642
	auuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuaccuuacaucauuugauuuaugacaaauucauauaaaguuagacuaaacgauacaauuuagauucaacaaucacaaguacagaaccucuuauuguccacccuaguuguggcggauacaggggaucucccucgagccucgacccaguauauuuucgaauuuugaaauucgauacuauguaacgguagucaguuaauuaauaaaauaauugaacgaaugagaaaagaaaaaggaaauauagagaaaaaaugcgcaccccauaaaaaguuucuuuucaauuuauaacaauuugucagggaaauagugagagggauaauauuuauagcuuggccuugagcaaggcgacuucauuuuaacaguugaugcgauuaaaaugaucaugauccuua
	.((((((((((((((((((.(((((((((.((((((((((((((((((((((....((((((((((((.((((((.(((((((((((((....((((.(((((.....)))))....(((.(((((((........))))).)).))).))))...((((.((.(((((...(((((.((........)).))))).))))).))....(((.....)))....))))....(((((((....)))))))....)))))).))))))).)))))).))))))))))))....)))))))))))))))))))))).))))))))).)))))))))))))))))).((((((((.(((...........)))..))))))))......((((((...............(((((....)))))....(((((((((..((....))..))))))))).....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3375.284.2	is_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	28.4338833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuacc-uuacau
            ++++++++++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++-++-++++++++++++-++++++-+++++++|++++++
            ++++++++++++++++++-+++++++++-++++++++++++++++++++++-++-++++++++++++-++++++-+++++++-++++++
    REV:    aaaauaccccacgcguaaaaaagagauauaaaggaaaaagaaaagaguaagcaaguuaauaaaauaauuaauugacugauggcaaugua
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1643.miRNA:9899	auuauuuuauucguuaaccga
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1643.miRNA:9900	aauuauuuuauucguuaaccg
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1643.miRNA:9901	aaauuauuuuauucguuaacc
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1643.miRNA:9902	uuaaauuauuuuauucguuaa
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1643.miRNA:9903	auuuuauucguuaaccgauua
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1643.miRNA:9904	uaaauuauuuuauucguuaac
>>scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1643
	auuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuaccuuacaucauuugauuuaugacaaauucauauaaaguuagacuaaacgauacaauuuagauucaacaaucacaaguacagaaccucuuauuguccacccuaguuguggcggauacaggggaucucccucgagccucgacccaguauauuuucgaauuuugaaauucgauacuauguaacgguagucaguuaauuaauaaaauaauugaacgaaugagaaaagaaaaaggaaauauagagaaaaaaugcgcaccccauaaaaaguuucuuuucaauuuauaacaauuugucagggaaauagugagagggauaauauuuauagcuuggccuugagcaaggcgacuucauuuuaacaguugaugcgauuaaaaugaucaugauccuua
	.((((((((((((((((((.(((((((((.((((((((((((((((((((((.((.((((((((((((.((((((.(((((((((((((....((((.(((((.....)))))....(((.(((((((........))))).)).))).))))...((((.((.(((((...(((((.((........)).))))).))))).))....(((.....)))....))))....(((((((....)))))))....)))))).))))))).)))))).)))))))))))).)).)))))))))))))))))))))).))))))))).)))))))))))))))))).((((((((.(((.((.....)).)))..))))))))......((((((...............(((((....)))))....(((((((((..((....))..))))))))).....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3381.606.0	is_MIRNA
	VAL:	13.23	MeanVal:	80.375895	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugacucagcaauagcugauggugcgcuc-aaaauuccuaaauca
            +++--+++++++-++++++-+++-+++-|+++++++++---+++
            +++-|+++++++-++++++-+++|+++--+++++++++---+++
    REV:    acuc-gucguuaacgacuagcgu-cgaauuuuuaaggaaagagu
                                   *********************	24:::44	24--43	>>scaffold3381.Lu0910.pre-miRNA:1644.miRNA:9905	cgcuc-aaaauuccuaaauca
                           *********************	16:::36	16--35	>>scaffold3381.Lu0910.pre-miRNA:1644.miRNA:9906	ugauggugcgcuc-aaaauuc
                          *********************	15:::35	15--34	>>scaffold3381.Lu0910.pre-miRNA:1644.miRNA:9907	cugauggugcgcuc-aaaauu
                                  *********************	23:::43	23--42	>>scaffold3381.Lu0910.pre-miRNA:1644.miRNA:9908	gcgcuc-aaaauuccuaaauc
                             *********************	18:::38	18--37	>>scaffold3381.Lu0910.pre-miRNA:1644.miRNA:9909	auggugcgcuc-aaaauuccu
>>scaffold3381.Lu0910.pre-miRNA:1644
	ccuuucuuugaaauuccugacucagcaauagcugauggugcgcucaaaauuccuaaaucaauaauugagaaaggaauuuuuaagcugcgaucagcaauugcugcucaauuccuuggucuaauccccucgaugagagu
	.(((((.((((......(((..(((((((.((((((.(((.(((.(((((((((...(((.....)))...)))))))))..)))))).)))))).))))))).))).......((......))..)))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3422.0	is_MIRNA
	VAL:	33846.56	MeanVal:	699834.138181333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucgaauggguuaauauuugacuugcauguuggu--uggcuaaaaauucaagauccauuauggu-gaccucuuuaaaaaauggucaaaugaaauuaaaaauaagcguuuac-ucguuguuau
            ++++--+++-++++++++++++---++++++++++-||++++++-+++++-----+++++++++--|++++-++-++++-++++++++++++++-+++++---++++++++--|+++----+++
            ++++--+++-++++++++++++---++++++++++---++++++-+++++-----+++++++++---++++|++-++++-++++++++++++++-+++++|||++++++++---+++-|||+++
    REV:    aaaaauuuagccgauuauaaaccauacguacaacccuuacuggucuuuagcuccaaggugguacaauuugg-gacguuuauuaucaguuuauuucaauuu---uucguaaaacaaguu---gug
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3422.Lu0910.pre-miRNA:1645.miRNA:9910	uaauauuugacuugcauguug
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3422.Lu0910.pre-miRNA:1645.miRNA:9911	aauauuugacuugcauguugg
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3422.Lu0910.pre-miRNA:1645.miRNA:9912	uuaauauuugacuugcauguu
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3422.Lu0910.pre-miRNA:1645.miRNA:9913	guuaauauuugacuugcaugu
                                                                                          *********************	79:::99	76--96	>>scaffold3422.Lu0910.pre-miRNA:1645.miRNA:9914	aaaauggucaaaugaaauuaa
                                                                                        *********************	77:::97	74--94	>>scaffold3422.Lu0910.pre-miRNA:1645.miRNA:9915	aaaaaauggucaaaugaaauu
>>scaffold3422.Lu0910.pre-miRNA:1645
	uugacaugaaaauuucaaaauuuucgaauggguuaauauuugacuugcauguugguuggcuaaaaauucaagauccauuauggugaccucuuuaaaaaauggucaaaugaaauuaaaaauaagcguuuacucguuguuauguuaguguugaacaaaaugcuuuuuaacuuuauuugacuauuauuugcaggguuuaacaugguggaaccucgauuucuggucauucccaacaugcauaccaaauauuagccgauuuaaaaaaauuuaauuucuugucaaaaugaucaauuuucaauucaaaaaaauucaauuaacacaugaaaauuuaucgauuuccaaagggguuagc
	((((.((....)).))))..((((..(((.((((((((((((...((((((((((.((((((.(((((.....(((((((((..((((.((.((((.((((((((((((((.(((((...((((((((..(((....(((....))).)))...))))))))))))).)))))))))))))).)))).))))))...))))))))).....))))).))))))...))))))))))...)))))))))))).)))..))))...(((((..(((...(((.((((.((((((((........................)))))))).)))).)))...)))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3441.296.0	is_MIRNA
	VAL:	20.80	MeanVal:	311.4665225	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugcc-auuuccu-caugcauguaaaauauuagcc
            +++++|++++++-|++++++++++++-++++++++
            +++++-++++++--++++++++++++-++++++++
    REV:    aauggauaaagguuguacguauauuuaauaaucgg
                        *********************	13:::33	12--31	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1646.miRNA:9916	u-caugcauguaaaauauuag
                       *********************	12:::32	11--30	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1646.miRNA:9917	cu-caugcauguaaaauauua
                          *********************	15:::35	13--33	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1646.miRNA:9918	caugcauguaaaauauuagcc
                         *********************	14:::34	13--32	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1646.miRNA:9919	-caugcauguaaaauauuagc
                  *********************	7:::27	6--25	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1646.miRNA:9920	auuuccu-caugcauguaaaa
                    *********************	9:::29	8--27	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1646.miRNA:9921	uuccu-caugcauguaaaaua
>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1646
	aggguuugacauugugaaacucaauucauugccauuuccucaugcauguaaaauauuagccaaugugaauuuuuuuaauuauaauguaaaaaauggucaauuucuauagggguuaccuauggaauucaaccauguugacaugaaauucgagauguccuaagauucggcuaauaauuuauaugcauguuggaaauagguaaa
	.((((((.((...)).))))))......(((((((((((.((((((((((((.((((((((....((((((((..........((((.....(((((....(((((((((.....)))))))))....)))))....))))))))))))....(((....)))..)))))))).))))))))))))..)))))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3441.302.0	is_MIRNA
	VAL:	32.75	MeanVal:	490.3848275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcc-auuuccu-caugcauguaaaauauuagcc
            ++++|++++++-|++++++++++++-++++++++
            ++++-++++++--++++++++++++-++++++++
    REV:    auggauaaagguuguacguauauuuaauaaucgg
                       *********************	12:::32	11--30	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1647.miRNA:9922	u-caugcauguaaaauauuag
                      *********************	11:::31	10--29	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1647.miRNA:9923	cu-caugcauguaaaauauua
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1647.miRNA:9924	caugcauguaaaauauuagcc
                        *********************	13:::33	12--31	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1647.miRNA:9925	-caugcauguaaaauauuagc
                 *********************	6:::26	5--24	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1647.miRNA:9926	auuuccu-caugcauguaaaa
                    *********************	9:::29	8--27	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1647.miRNA:9927	uccu-caugcauguaaaauau
>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1647
	ugacauugugaaacucaauucauugccauuuccucaugcauguaaaauauuagccaaugugaauuuuuuuaauuauaauguaaaaaauggucaauuucuauagggguuaccuauggaauucaaccauguugacaugaaauucgagauguccuaagauucggcuaauaauuuauaugcauguuggaaauagguaaaaguu
	.(((...(((((......)))))((((((((((.((((((((((((.((((((((....((((((((..........((((.....(((((....(((((((((.....)))))))))....)))))....))))))))))))....(((....)))..)))))))).))))))))))))..)))))).))))...)))

###########################################################################################################################

>scaffold3441.302.1	is_MIRNA
	VAL:	20.80	MeanVal:	311.4665225	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugcc-auuuccu-caugcauguaaaauauuagcc
            +++++|++++++-|++++++++++++-++++++++
            +++++-++++++--++++++++++++-++++++++
    REV:    aauggauaaagguuguacguauauuuaauaaucgg
                        *********************	13:::33	12--31	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1648.miRNA:9928	u-caugcauguaaaauauuag
                       *********************	12:::32	11--30	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1648.miRNA:9929	cu-caugcauguaaaauauua
                          *********************	15:::35	13--33	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1648.miRNA:9930	caugcauguaaaauauuagcc
                         *********************	14:::34	13--32	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1648.miRNA:9931	-caugcauguaaaauauuagc
                  *********************	7:::27	6--25	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1648.miRNA:9932	auuuccu-caugcauguaaaa
                    *********************	9:::29	8--27	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1648.miRNA:9933	uuccu-caugcauguaaaaua
>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1648
	ugacauugugaaacucaauucauugccauuuccucaugcauguaaaauauuagccaaugugaauuuuuuuaauuauaauguaaaaaauggucaauuucuauagggguuaccuauggaauucaaccauguugacaugaaauucgagauguccuaagauucggcuaauaauuuauaugcauguuggaaauagguaaaaguu
	.((.((((.......)))))).(((((((((((.((((((((((((.((((((((....((((((((..........((((.....(((((....(((((((((.....)))))))))....)))))....))))))))))))....(((....)))..)))))))).))))))))))))..)))))).))))).....

###########################################################################################################################

>scaffold3441.308.0	is_MIRNA
	VAL:	32.75	MeanVal:	490.3848275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcc-auuuccu-caugcauguaaaauauuagcc
            ++++|++++++-|++++++++++++-++++++++
            ++++-++++++--++++++++++++-++++++++
    REV:    auggauaaagguuguacguauauuuaauaaucgg
                       *********************	12:::32	11--30	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1649.miRNA:9934	u-caugcauguaaaauauuag
                      *********************	11:::31	10--29	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1649.miRNA:9935	cu-caugcauguaaaauauua
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1649.miRNA:9936	caugcauguaaaauauuagcc
                        *********************	13:::33	12--31	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1649.miRNA:9937	-caugcauguaaaauauuagc
                 *********************	6:::26	5--24	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1649.miRNA:9938	auuuccu-caugcauguaaaa
                    *********************	9:::29	8--27	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1649.miRNA:9939	uccu-caugcauguaaaauau
>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1649
	ugugaaacucaauucauugccauuuccucaugcauguaaaauauuagccaaugugaauuuuuuuaauuauaauguaaaaaauggucaauuucuauagggguuaccuauggaauucaaccauguugacaugaaauucgagauguccuaagauucggcuaauaauuuauaugcauguuggaaauagguaa
	.(((((......)))))((((((((((.((((((((((((.((((((((....((((((((..........((((.....(((((....(((((((((.....)))))))))....)))))....))))))))))))....(((....)))..)))))))).))))))))))))..)))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3441.323.0	is_MIRNA
	VAL:	20.80	MeanVal:	311.4665225	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugcc-auuuccu-caugcauguaaaauauuagcc
            +++++|++++++-|++++++++++++-++++++++
            +++++-++++++--++++++++++++-++++++++
    REV:    aauggauaaagguuguacguauauuuaauaaucgg
                        *********************	13:::33	12--31	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1650.miRNA:9940	u-caugcauguaaaauauuag
                       *********************	12:::32	11--30	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1650.miRNA:9941	cu-caugcauguaaaauauua
                          *********************	15:::35	13--33	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1650.miRNA:9942	caugcauguaaaauauuagcc
                         *********************	14:::34	13--32	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1650.miRNA:9943	-caugcauguaaaauauuagc
                  *********************	7:::27	6--25	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1650.miRNA:9944	auuuccu-caugcauguaaaa
                    *********************	9:::29	8--27	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1650.miRNA:9945	uuccu-caugcauguaaaaua
>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1650
	auugccauuuccucaugcauguaaaauauuagccaaugugaauuuuuuuaauuauaauguaaaaaauggucaauuucuauagggguuaccuauggaauucaaccauguugacaugaaauucgagauguccuaagauucggcuaauaauuuauaugcauguuggaaauagguaaa
	.(((((((((((.((((((((((((.((((((((....((((((((..........((((.....(((((....(((((((((.....)))))))))....)))))....))))))))))))....(((....)))..)))))))).))))))))))))..)))))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3441.45.0	is_MIRNA
	VAL:	27.55	MeanVal:	506.368916666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuauuaugauaacuccaguaaauaaugucgaaaugaaaguaaaacucaauuuuacuugguuuua--------uguuagug
            +++++++-+++-+++--++---++++++++---+++++++--+++++--++-++++----++++++-||||||||++++++++
            +++++++-+++-+++--++---++++++++---+++++++--+++++--++-++++----++++++---------++++++++
    REV:    caaaguguuacaguuugggaacuuuauuaccuguuuacuuaaauuuucuguaaaaacuuuccaaaaguaacaacaacaaucac
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1651.miRNA:9946	aaaacucaauuuuacuugguu
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1651.miRNA:9947	uaaaacucaauuuuacuuggu
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1651.miRNA:9948	aaacucaauuuuacuugguuu
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1651.miRNA:9949	aacucaauuuuacuugguuuu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1651.miRNA:9950	aaaguaaaacucaauuuuacu
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1651.miRNA:9951	aaguaaaacucaauuuuacuu
>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1651
	uagcuaaaaguucauguuuuauuaugauaacuccaguaaauaaugucgaaaugaaaguaaaacucaauuuuacuugguuuuauguuaguguuuuaaaauugucaaauuggcuuacguucuacaugcauggcaugcgaaacgcuggaaauccaagcuaauaacucuguacucgaaagcaccuacauucccacuaacaacaacaaugaaaaccuuucaaaaaugucuuuuaaauucauuuguccauuauuucaaggguuugacauugugaaacucaauucauugccauuuccucaugcauguaaaauauuagccaaugugaauuuuuuuaauuauaauguaaaaaauggucaauuucuauagggguuaccuauggaauucaaccauguugacaugaaauucgagauguccuaagauucggcuaauaauuuauaugcauguuggaaauagguaaaaguu
	.((((..........(((((((.(((.(((..((...((((((((...(((((((..(((((..((.((((....((((((.((((((((......((((....)))).((((.((...((((.((((...)))).....(((((....))).)).........))))..)).))))...........)))))))).........))))))....)))).))..)))))..)))))))...))))))))...))..))).))).)))))))........(((((((((((.((((((((((((.((((((((....((((((((..........((((.....(((((....(((((((((.....)))))))))....)))))....))))))))))))....(((....)))..)))))))).))))))))))))..)))))).))))).))))

###########################################################################################################################

>scaffold3441.60.0	is_MIRNA
	VAL:	27.55	MeanVal:	506.368916666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuauuaugauaacuccaguaaauaaugucgaaaugaaaguaaaacucaauuuuacuugguuuua--------uguuagug
            +++++++-+++-+++--++---++++++++---+++++++--+++++--++-++++----++++++-||||||||++++++++
            +++++++-+++-+++--++---++++++++---+++++++--+++++--++-++++----++++++---------++++++++
    REV:    caaaguguuacaguuugggaacuuuauuaccuguuuacuuaaauuuucuguaaaaacuuuccaaaaguaacaacaacaaucac
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1652.miRNA:9952	aaaacucaauuuuacuugguu
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1652.miRNA:9953	uaaaacucaauuuuacuuggu
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1652.miRNA:9954	aaacucaauuuuacuugguuu
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1652.miRNA:9955	aacucaauuuuacuugguuuu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1652.miRNA:9956	aaaguaaaacucaauuuuacu
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1652.miRNA:9957	aaguaaaacucaauuuuacuu
>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1652
	guuuuauuaugauaacuccaguaaauaaugucgaaaugaaaguaaaacucaauuuuacuugguuuuauguuaguguuuuaaaauugucaaauuggcuuacguucuacaugcauggcaugcgaaacgcuggaaauccaagcuaauaacucuguacucgaaagcaccuacauucccacuaacaacaacaaugaaaaccuuucaaaaaugucuuuuaaauucauuuguccauuauuucaaggguuugacauugugaaacucaauucauugccauuuccucaugcauguaaaauauuagccaaugugaauuuuuuuaauuauaauguaaaaaauggucaauuucuauagggguuaccuauggaauucaaccauguugacaugaaauucgagauguccuaagauucggcuaauaauuuauaugcauguuggaaauagguaaa
	(((((((.(((.(((..((...((((((((...(((((((..(((((..((.((((....((((((.((((((((......((((....)))).((((.((...((((.((((...)))).....(((((....))).)).........))))..)).))))...........)))))))).........))))))....)))).))..)))))..)))))))...))))))))...))..))).))).)))))))........(((((((((((.((((((((((((.((((((((....((((((((..........((((.....(((((....(((((((((.....)))))))))....)))))....))))))))))))....(((....)))..)))))))).))))))))))))..)))))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3441.743.1	is_MIRNA
	VAL:	4.47	MeanVal:	71.53684	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugaauuuuuuuaauuauaauguaaaaaauggucaauuucuauagg
            +++-++++++---------++++-----+++++-++-+++++++++
            +++|++++++|||||||||++++----|+++++-++-+++++++++
    REV:    cgc-uaaaag---------uacaguug-uaccaauuuaagguaucc
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1653.miRNA:9958	auguaaaaaauggucaauuuc
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1653.miRNA:9959	aaaaauggucaauuucuauag
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1653.miRNA:9960	aaaaaauggucaauuucuaua
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1653.miRNA:9961	aauguaaaaaauggucaauuu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1653.miRNA:9962	aaaauggucaauuucuauagg
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1653.miRNA:9963	uaaaaaauggucaauuucuau
>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1653
	guuugacauugugaaacucaauucuuugccauuuccucaugcauguaaaauauuagccaaugugaauuuuuuuaauuauaauguaaaaaauggucaauuucuauaggguuuaccuauggaauuuaaccauguugacaugaaaaucgcuauguccuaagauuuggcuaauaauuaauauaaauguuggaaauagcuaaaacuucauguuuuauuaugauaacuccaguaaauaaugucgaaa
	.(((((((((((...(((.........((.((((((.(((..((((.((.((((((((((.(((.((((((.........((((.....(((((.((.(((((((((.....))))))))).)).)))))....)))))))))))))...(((....))))))))))))).)).))))..)))..)))))).)).......(((((......))))).......)))..))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3441.816.0	is_MIRNA
	VAL:	238.70	MeanVal:	2589.08523266667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacaugaaaauc--gcuauguccuaagauuug
            ++++++++----||+++++-+++-++-+++++
            ++++++++------+++++-+++|++-+++++
    REV:    uuguacuucaaaaucgauaaagg-uuguaaau
             *********************	2:::22	2--20	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:9964	acaugaaaauc--gcuauguc
              *********************	3:::23	3--21	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:9965	caugaaaauc--gcuaugucc
                 *********************	6:::26	6--24	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:9966	gaaaauc--gcuauguccuaa
                *********************	5:::25	5--23	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:9967	ugaaaauc--gcuauguccua
               *********************	4:::24	4--22	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:9968	augaaaauc--gcuauguccu
                      *********************	11:::31	11--29	>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:9969	uc--gcuauguccuaagauuu
>>scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1654
	aauuauaauguaaaaaauggucaauuucuauaggguuuaccuauggaauuuaaccauguugacaugaaaaucgcuauguccuaagauuuggcuaauaauuaauauaaauguuggaaauagcuaaaacuucauguuuuauuaugaua
	.(((((((((......(((((.((.(((((((((.....))))))))).)).)))))...((((((((....(((((.(((.((.(((((..............))))).))))).)))))......)))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3461.0	is_MIRNA
	VAL:	3.91	MeanVal:	81.862352	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaaaugcagaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuccuaacaugcauguaagauauuagcuaauuuggaaaau-uucaauuuucaugucaaaauucgacaauuuccaaagg
            ++++++++-++++++++++++++-++++-----------++-+++++++----+++++++++-++--+++++++++++---++++-++++-++++++++++++-|++-+++++++--++++++++------++++-++-+++
            ++++++++-++++++++++++++-++++-----------++-+++++++---|+++++++++-++--+++++++++++---++++-++++-++++++++++++--++-+++++++--++++++++-----|++++-++-+++
    REV:    uaaaaauugaaguagaccgguaacaaauguacccaauaauagcauuuugaac-ugaaaaucgauauagguuguauguaguguuuacaaucaguuaaacuuuuuuuaauuuaaaagcccaguuuuaccgag-uaaaaguaucc
                                                                                               *********************	84:::104	84--104	>>scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1655.miRNA:9970	auauuagcuaauuuggaaaau
                                                                                                        *********************	93:::113	93--112	>>scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1655.miRNA:9971	aauuuggaaaau-uucaauuu
                                                                                                      *********************	91:::111	91--110	>>scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1655.miRNA:9972	cuaauuuggaaaau-uucaau
                                                                                                         *********************	94:::114	94--113	>>scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1655.miRNA:9973	auuuggaaaau-uucaauuuu
                                                                                             *********************	82:::102	82--102	>>scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1655.miRNA:9974	agauauuagcuaauuuggaaa
                                                                                              *********************	83:::103	83--103	>>scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1655.miRNA:9975	gauauuagcuaauuuggaaaa
>>scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1655
	uuggaaacgacuaaaaaucaaguuucacguugguaguccauguaaacaaaggccacgaagaaguuaaaaaucaaauuuauuccuuguuauuuuagcguuuuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaaaugcagaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuccuaacaugcauguaagauauuagcuaauuuggaaaauuucaauuuucaugucaaaauucgacaauuuccaaagggguuaaccuaugaaaaugagccauuuugacccgaaaauuuaauuuuuuucaaauugacuaacauuugugauguauguuggauauagcuaaaagucaaguuuuacgauaauaacccauguaaacaauggccagaugaaguuaaaaaucaaauuuacucgauauuauuuuagcauguugaaaaauauuuuuaaauuuauuuggcuauuauuugaaggacagaacauggcgaaaccucaguuuuuagccau
	(((....)))((((((((...(((((.(((.....((((...((((.((.(((((.((.(((.((((((((.((((((.((((.(((((...)))))....))))...((((((((.((((((((((((((.((((...........((.(((((((....(((((((((.((..(((((((((((...((((.((((.((((((((((((.((.(((((((..((((((((......((((.((.(((......))).)).)))).....))))))))..))))))).))..)))))))))))).)))).))))...)))))))))))..)).)))))))))...))))))).))...........)))).)))))))))))))).)))))))).))))))..(((((((.........))))))).....)))))))).))).))))))).)).))))..)))).....)))..)))))....))))))))....

###########################################################################################################################

>scaffold3461.1	is_MIRNA
	VAL:	3.92	MeanVal:	87.7716106666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaaaugcagaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuccuaacaugcauguaagauauuagcuaauuuggaaaauuuc-aauuuucaugucaaaauucgacaauuuccaaagg
            ++++++++-++++++++++++++-++++-----------++-+++++++----+++++++++-++--+++++++++++---++++-++++-++++++++++++----|+++++++--++++++++------++++-++-+++
            ++++++++-++++++++++++++-++++-----------++-+++++++---|+++++++++-++--+++++++++++---++++-++++-++++++++++++-----+++++++--++++++++-----|++++-++-+++
    REV:    uaaaaauugaaguagaccgguaacaaauguacccaauaauagcauuuugaac-ugaaaaucgauauagguuguauguaguguuuacaaucaguuaaacuuuuuuuaauuuaaaagcccaguuuuaccgag-uaaaaguaucc
                                                                                                  *********************	87:::107	87--107	>>scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1656.miRNA:9976	uuagcuaauuuggaaaauuuc
                                                                                               *********************	84:::104	84--104	>>scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1656.miRNA:9977	auauuagcuaauuuggaaaau
                                                                                                        *********************	93:::113	93--112	>>scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1656.miRNA:9978	aauuuggaaaauuuc-aauuu
                                                                                                *********************	85:::105	85--105	>>scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1656.miRNA:9979	uauuagcuaauuuggaaaauu
                                                                                                      *********************	91:::111	91--110	>>scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1656.miRNA:9980	cuaauuuggaaaauuuc-aau
                                                                                                         *********************	94:::114	94--113	>>scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1656.miRNA:9981	auuuggaaaauuuc-aauuuu
>>scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1656
	uuggaaacgacuaaaaaucaaguuucacguugguaguccauguaaacaaaggccacgaagaaguuaaaaaucaaauuuauuccuuguuauuuuagcguuuuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaaaugcagaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuccuaacaugcauguaagauauuagcuaauuuggaaaauuucaauuuucaugucaaaauucgacaauuuccaaagggguuaaccuaugaaaaugagccauuuugacccgaaaauuuaauuuuuuucaaauugacuaacauuugugauguauguuggauauagcuaaaagucaaguuuuacgauaauaacccauguaaacaauggccagaugaaguuaaaaaucaaauuuacucgauauuauuuuagcauguugaaaaauauuuuuaaauuuauuuggcuauuauuugaaggacagaacauggcgaaaccucaguuuuuagccau
	(((....)))((((((((...(((((.(((.....((((...((((.((.(((((.((.(((.((((((((.((((((.((((.(((((...)))))....))))...((((((((.((((((((((((((.((((...........((.(((((((....(((((((((.((..(((((((((((...((((.((((.((((((((((((....(((((((..((((((((......((((.((.(((......))).)).)))).....))))))))..))))))).....)))))))))))).)))).))))...)))))))))))..)).)))))))))...))))))).))...........)))).)))))))))))))).)))))))).))))))..(((((((.........))))))).....)))))))).))).))))))).)).))))..)))).....)))..)))))....))))))))....

###########################################################################################################################

>scaffold3461.2	is_MIRNA
	VAL:	3.91	MeanVal:	81.862352	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaaaugcagaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuccuaacaugcauguaagauauuagcuaauuuggaaaau-uucaauuuucaugucaaaauucgacaauuuccaaagg
            ++++++++-++++++++++++++-++++-----------++-+++++++----+++++++++-++--+++++++++++---++++-++++-++++++++++++-|++-+++++++--++++++++------++++-++-+++
            ++++++++-++++++++++++++-++++-----------++-+++++++---|+++++++++-++--+++++++++++---++++-++++-++++++++++++--++-+++++++--++++++++-----|++++-++-+++
    REV:    uaaaaauugaaguagaccgguaacaaauguacccaauaauagcauuuugaac-ugaaaaucgauauagguuguauguaguguuuacaaucaguuaaacuuuuuuuaauuuaaaagcccaguuuuaccgag-uaaaaguaucc
                                                                                               *********************	84:::104	84--104	>>scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1657.miRNA:9982	auauuagcuaauuuggaaaau
                                                                                                        *********************	93:::113	93--112	>>scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1657.miRNA:9983	aauuuggaaaau-uucaauuu
                                                                                                      *********************	91:::111	91--110	>>scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1657.miRNA:9984	cuaauuuggaaaau-uucaau
                                                                                                         *********************	94:::114	94--113	>>scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1657.miRNA:9985	auuuggaaaau-uucaauuuu
                                                                                             *********************	82:::102	82--102	>>scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1657.miRNA:9986	agauauuagcuaauuuggaaa
                                                                                              *********************	83:::103	83--103	>>scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1657.miRNA:9987	gauauuagcuaauuuggaaaa
>>scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1657
	uuggaaacgacuaaaaaucaaguuucacguugguaguccauguaaacaaaggccacgaagaaguuaaaaaucaaauuuauuccuuguuauuuuagcguuuuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaaaugcagaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuccuaacaugcauguaagauauuagcuaauuuggaaaauuucaauuuucaugucaaaauucgacaauuuccaaagggguuaaccuaugaaaaugagccauuuugacccgaaaauuuaauuuuuuucaaauugacuaacauuugugauguauguuggauauagcuaaaagucaaguuuuacgauaauaacccauguaaacaauggccagaugaaguuaaaaaucaaauuuacucgauauuauuuuagcauguugaaaaauauuuuuaaauuuauuuggcuauuauuugaaggacagaacauggcgaaaccucaguuuuuagccau
	(((....)))((((((((...(((((.((.((...((((...((((.((.(((((.((.(((.((((((((.((((((.((((.(((((...)))))....))))...((((((((.((((((((((((((.((((...........((.(((((((....(((((((((.((..(((((((((((...((((.((((.((((((((((((.((.(((((((..((((((((......((((.((.(((......))).)).)))).....))))))))..))))))).))..)))))))))))).)))).))))...)))))))))))..)).)))))))))...))))))).))...........)))).)))))))))))))).)))))))).))))))..(((((((.........))))))).....)))))))).))).))))))).)).))))..))))....))))..)))))....))))))))....

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1022.0	is_MIRNA
	VAL:	16.64	MeanVal:	320.06767	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacug-uuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++|+++--+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++-+++-|+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagca-gug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1658.miRNA:9988	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1658.miRNA:9989	aacaucgauauuuugguaacu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1658.miRNA:9990	gaacaucgauauuuugguaac
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1658.miRNA:9991	ugacugaacaucgauauuuug
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1658.miRNA:9992	cugaacaucgauauuuuggua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1658.miRNA:9993	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1658
	aaaagaaagcaucaaagguuggacccaacaacuugcaaagaaagaaauuauauaguggaacuaguugcucaaaaagcaccauaccccccuaacgaaucaaacuccaccgcagugaaaucaggauauggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuug
	........(((......((((....))))....)))....((((........(((.((.......((((.....)))).......)).)))..(((((....((....(((((....(((((...(((......))).((((.......))))..(((((.(((((((..(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).))))))))).))).)))).)))))..........))).)).)))))....)))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1022.1	is_MIRNA
	VAL:	4.84	MeanVal:	93.0893333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++++---+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++++---+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagcagug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1659.miRNA:9994	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1659.miRNA:9995	aacaucgauauuuugguaacu
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1659.miRNA:9996	gaacaucgauauuuugguaac
                                                *********************	37:::57	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1659.miRNA:9997	ugacugaacaucgauauuuug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1659.miRNA:9998	cugaacaucgauauuuuggua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1659.miRNA:9999	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1659
	aaaagaaagcaucaaagguuggacccaacaacuugcaaagaaagaaauuauauaguggaacuaguugcucaaaaagcaccauaccccccuaacgaaucaaacuccaccgcagugaaaucaggauauggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuug
	........(((......((((....))))....)))....((((........(((.((.......((((.....)))).......)).)))..(((((....((....(((((....(((((...(((......))).((((.......))))..(((((.((((((...(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).)))))))))...)))))).)))))..........))).)).)))))....)))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1033.0	is_MIRNA
	VAL:	16.64	MeanVal:	320.06767	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacug-uuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++|+++--+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++-+++-|+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagca-gug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1660.miRNA:10000	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1660.miRNA:10001	aacaucgauauuuugguaacu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1660.miRNA:10002	gaacaucgauauuuugguaac
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1660.miRNA:10003	ugacugaacaucgauauuuug
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1660.miRNA:10004	cugaacaucgauauuuuggua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1660.miRNA:10005	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1660
	ucaaagguuggacccaacaacuugcaaagaaagaaauuauauaguggaacuaguugcucaaaaagcaccauaccccccuaacgaaucaaacuccaccgcagugaaaucaggauauggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	....((((((.......)))))).(((((............(((.((.......((((.....)))).......)).)))..(((((....((....(((((....(((((...(((......))).((((.......))))..(((((.(((((((..(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).))))))))).))).)))).)))))..........))).)).)))))....)))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1033.1	is_MIRNA
	VAL:	4.84	MeanVal:	93.0893333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++++---+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++++---+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagcagug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1661.miRNA:10006	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1661.miRNA:10007	aacaucgauauuuugguaacu
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1661.miRNA:10008	gaacaucgauauuuugguaac
                                                *********************	37:::57	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1661.miRNA:10009	ugacugaacaucgauauuuug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1661.miRNA:10010	cugaacaucgauauuuuggua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1661.miRNA:10011	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1661
	ucaaagguuggacccaacaacuugcaaagaaagaaauuauauaguggaacuaguugcucaaaaagcaccauaccccccuaacgaaucaaacuccaccgcagugaaaucaggauauggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	....((((((.......)))))).(((((............(((.((.......((((.....)))).......)).)))..(((((....((....(((((....(((((...(((......))).((((.......))))..(((((.((((((...(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).)))))))))...)))))).)))))..........))).)).)))))....)))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1036.0	is_MIRNA
	VAL:	16.64	MeanVal:	320.06767	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacug-uuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++|+++--+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++-+++-|+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagca-gug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1662.miRNA:10012	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1662.miRNA:10013	aacaucgauauuuugguaacu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1662.miRNA:10014	gaacaucgauauuuugguaac
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1662.miRNA:10015	ugacugaacaucgauauuuug
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1662.miRNA:10016	cugaacaucgauauuuuggua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1662.miRNA:10017	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1662
	aagguuggacccaacaacuugcaaagaaagaaauuauauaguggaacuaguugcucaaaaagcaccauaccccccuaacgaaucaaacuccaccgcagugaaaucaggauauggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	.((((((.......)))))).(((((............(((.((.......((((.....)))).......)).)))..(((((....((....(((((....(((((...(((......))).((((.......))))..(((((.(((((((..(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).))))))))).))).)))).)))))..........))).)).)))))....)))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1036.1	is_MIRNA
	VAL:	4.84	MeanVal:	93.0893333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++++---+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++++---+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagcagug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1663.miRNA:10018	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1663.miRNA:10019	aacaucgauauuuugguaacu
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1663.miRNA:10020	gaacaucgauauuuugguaac
                                                *********************	37:::57	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1663.miRNA:10021	ugacugaacaucgauauuuug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1663.miRNA:10022	cugaacaucgauauuuuggua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1663.miRNA:10023	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1663
	aagguuggacccaacaacuugcaaagaaagaaauuauauaguggaacuaguugcucaaaaagcaccauaccccccuaacgaaucaaacuccaccgcagugaaaucaggauauggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	.((((((.......)))))).(((((............(((.((.......((((.....)))).......)).)))..(((((....((....(((((....(((((...(((......))).((((.......))))..(((((.((((((...(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).)))))))))...)))))).)))))..........))).)).)))))....)))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1039.0	is_MIRNA
	VAL:	16.64	MeanVal:	320.06767	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacug-uuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++|+++--+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++-+++-|+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagca-gug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1664.miRNA:10024	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1664.miRNA:10025	aacaucgauauuuugguaacu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1664.miRNA:10026	gaacaucgauauuuugguaac
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1664.miRNA:10027	ugacugaacaucgauauuuug
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1664.miRNA:10028	cugaacaucgauauuuuggua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1664.miRNA:10029	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1664
	guuggacccaacaacuugcaaagaaagaaauuauauaguggaacuaguugcucaaaaagcaccauaccccccuaacgaaucaaacuccaccgcagugaaaucaggauauggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	((((....))))......(((((............(((.((.......((((.....)))).......)).)))..(((((....((....(((((....(((((...(((......))).((((.......))))..(((((.(((((((..(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).))))))))).))).)))).)))))..........))).)).)))))....)))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1039.1	is_MIRNA
	VAL:	4.84	MeanVal:	93.0893333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++++---+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++++---+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagcagug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1665.miRNA:10030	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1665.miRNA:10031	aacaucgauauuuugguaacu
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1665.miRNA:10032	gaacaucgauauuuugguaac
                                                *********************	37:::57	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1665.miRNA:10033	ugacugaacaucgauauuuug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1665.miRNA:10034	cugaacaucgauauuuuggua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1665.miRNA:10035	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1665
	guuggacccaacaacuugcaaagaaagaaauuauauaguggaacuaguugcucaaaaagcaccauaccccccuaacgaaucaaacuccaccgcagugaaaucaggauauggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	((((....))))......(((((............(((.((.......((((.....)))).......)).)))..(((((....((....(((((....(((((...(((......))).((((.......))))..(((((.((((((...(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).)))))))))...)))))).)))))..........))).)).)))))....)))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1056.0	is_MIRNA
	VAL:	16.64	MeanVal:	320.06767	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacug-uuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++|+++--+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++-+++-|+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagca-gug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1666.miRNA:10036	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1666.miRNA:10037	aacaucgauauuuugguaacu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1666.miRNA:10038	gaacaucgauauuuugguaac
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1666.miRNA:10039	ugacugaacaucgauauuuug
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1666.miRNA:10040	cugaacaucgauauuuuggua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1666.miRNA:10041	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1666
	gcaaagaaagaaauuauauaguggaacuaguugcucaaaaagcaccauaccccccuaacgaaucaaacuccaccgcagugaaaucaggauauggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	.(((((............(((.((.......((((.....)))).......)).)))..(((((....((....(((((....(((((...(((......))).((((.......))))..(((((.(((((((..(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).))))))))).))).)))).)))))..........))).)).)))))....)))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1056.1	is_MIRNA
	VAL:	4.84	MeanVal:	93.0893333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++++---+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++++---+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagcagug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1667.miRNA:10042	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1667.miRNA:10043	aacaucgauauuuugguaacu
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1667.miRNA:10044	gaacaucgauauuuugguaac
                                                *********************	37:::57	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1667.miRNA:10045	ugacugaacaucgauauuuug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1667.miRNA:10046	cugaacaucgauauuuuggua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1667.miRNA:10047	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1667
	gcaaagaaagaaauuauauaguggaacuaguugcucaaaaagcaccauaccccccuaacgaaucaaacuccaccgcagugaaaucaggauauggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	.(((((............(((.((.......((((.....)))).......)).)))..(((((....((....(((((....(((((...(((......))).((((.......))))..(((((.((((((...(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).)))))))))...)))))).)))))..........))).)).)))))....)))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1061.0	is_MIRNA
	VAL:	16.64	MeanVal:	320.06767	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacug-uuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++|+++--+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++-+++-|+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagca-gug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1668.miRNA:10048	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1668.miRNA:10049	aacaucgauauuuugguaacu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1668.miRNA:10050	gaacaucgauauuuugguaac
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1668.miRNA:10051	ugacugaacaucgauauuuug
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1668.miRNA:10052	cugaacaucgauauuuuggua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1668.miRNA:10053	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1668
	gaaagaaauuauauaguggaacuaguugcucaaaaagcaccauaccccccuaacgaaucaaacuccaccgcagugaaaucaggauauggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuug
	.((((........(((.((.......((((.....)))).......)).)))..(((((....((....(((((....(((((...(((......))).((((.......))))..(((((.(((((((..(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).))))))))).))).)))).)))))..........))).)).)))))....)))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1061.1	is_MIRNA
	VAL:	4.84	MeanVal:	93.0893333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++++---+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++++---+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagcagug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1669.miRNA:10054	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1669.miRNA:10055	aacaucgauauuuugguaacu
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1669.miRNA:10056	gaacaucgauauuuugguaac
                                                *********************	37:::57	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1669.miRNA:10057	ugacugaacaucgauauuuug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1669.miRNA:10058	cugaacaucgauauuuuggua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1669.miRNA:10059	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1669
	gaaagaaauuauauaguggaacuaguugcucaaaaagcaccauaccccccuaacgaaucaaacuccaccgcagugaaaucaggauauggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuug
	.((((........(((.((.......((((.....)))).......)).)))..(((((....((....(((((....(((((...(((......))).((((.......))))..(((((.((((((...(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).)))))))))...)))))).)))))..........))).)).)))))....)))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1075.0	is_MIRNA
	VAL:	16.64	MeanVal:	320.06767	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacug-uuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++|+++--+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++-+++-|+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagca-gug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1670.miRNA:10060	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1670.miRNA:10061	aacaucgauauuuugguaacu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1670.miRNA:10062	gaacaucgauauuuugguaac
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1670.miRNA:10063	ugacugaacaucgauauuuug
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1670.miRNA:10064	cugaacaucgauauuuuggua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1670.miRNA:10065	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1670
	aguggaacuaguugcucaaaaagcaccauaccccccuaacgaaucaaacuccaccgcagugaaaucaggauauggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	.((((.......((((.....))))))))........................(((.(((..((((.((.(((((..........((((.......))))..(((((.(((((((..(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).))))))))).))).)))).)))))..................))))).))..))))..))).)))

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1075.1	is_MIRNA
	VAL:	16.64	MeanVal:	320.06767	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacug-uuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++|+++--+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++-+++-|+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagca-gug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1671.miRNA:10066	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1671.miRNA:10067	aacaucgauauuuugguaacu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1671.miRNA:10068	gaacaucgauauuuugguaac
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1671.miRNA:10069	ugacugaacaucgauauuuug
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1671.miRNA:10070	cugaacaucgauauuuuggua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1671.miRNA:10071	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1671
	aguggaacuaguugcucaaaaagcaccauaccccccuaacgaaucaaacuccaccgcagugaaaucaggauauggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	.((((.......((((.....))))))))...........(((((....((....(((((....(((((...(((......))).((((.......))))..(((((.(((((((..(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).))))))))).))).)))).)))))..........))).)).)))))....)))))))........

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1075.2	is_MIRNA
	VAL:	4.84	MeanVal:	93.0893333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++++---+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++++---+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagcagug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1672.miRNA:10072	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1672.miRNA:10073	aacaucgauauuuugguaacu
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1672.miRNA:10074	gaacaucgauauuuugguaac
                                                *********************	37:::57	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1672.miRNA:10075	ugacugaacaucgauauuuug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1672.miRNA:10076	cugaacaucgauauuuuggua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1672.miRNA:10077	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1672
	aguggaacuaguugcucaaaaagcaccauaccccccuaacgaaucaaacuccaccgcagugaaaucaggauauggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	.((((.......((((.....))))))))........................(((.(((..((((.((.(((((..........((((.......))))..(((((.((((((...(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).)))))))))...)))))).)))))..................))))).))..))))..))).)))

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1078.0	is_MIRNA
	VAL:	16.64	MeanVal:	320.06767	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacug-uuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++|+++--+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++-+++-|+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagca-gug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1673.miRNA:10078	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1673.miRNA:10079	aacaucgauauuuugguaacu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1673.miRNA:10080	gaacaucgauauuuugguaac
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1673.miRNA:10081	ugacugaacaucgauauuuug
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1673.miRNA:10082	cugaacaucgauauuuuggua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1673.miRNA:10083	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1673
	ggaacuaguugcucaaaaagcaccauaccccccuaacgaaucaaacuccaccgcagugaaaucaggauauggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	((.......((((.....)))).......))...................(((.(((..((((.((.(((((..........((((.......))))..(((((.(((((((..(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).))))))))).))).)))).)))))..................))))).))..))))..))).)))

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1078.1	is_MIRNA
	VAL:	4.84	MeanVal:	93.0893333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++++---+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++++---+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagcagug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1674.miRNA:10084	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1674.miRNA:10085	aacaucgauauuuugguaacu
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1674.miRNA:10086	gaacaucgauauuuugguaac
                                                *********************	37:::57	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1674.miRNA:10087	ugacugaacaucgauauuuug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1674.miRNA:10088	cugaacaucgauauuuuggua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1674.miRNA:10089	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1674
	ggaacuaguugcucaaaaagcaccauaccccccuaacgaaucaaacuccaccgcagugaaaucaggauauggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	((.......((((.....)))).......))...................(((.(((..((((.((.(((((..........((((.......))))..(((((.((((((...(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).)))))))))...)))))).)))))..................))))).))..))))..))).)))

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1078.2	is_MIRNA
	VAL:	16.64	MeanVal:	320.06767	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacug-uuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++|+++--+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++-+++-|+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagca-gug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1675.miRNA:10090	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1675.miRNA:10091	aacaucgauauuuugguaacu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1675.miRNA:10092	gaacaucgauauuuugguaac
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1675.miRNA:10093	ugacugaacaucgauauuuug
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1675.miRNA:10094	cugaacaucgauauuuuggua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1675.miRNA:10095	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1675
	ggaacuaguugcucaaaaagcaccauaccccccuaacgaaucaaacuccaccgcagugaaaucaggauauggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	((.......((((.....)))).......))......(((((....((....(((((....(((((...(((......))).((((.......))))..(((((.(((((((..(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).))))))))).))).)))).)))))..........))).)).)))))....)))))))........

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1084.0	is_MIRNA
	VAL:	16.64	MeanVal:	320.06767	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacug-uuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++|+++--+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++-+++-|+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagca-gug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1676.miRNA:10096	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1676.miRNA:10097	aacaucgauauuuugguaacu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1676.miRNA:10098	gaacaucgauauuuugguaac
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1676.miRNA:10099	ugacugaacaucgauauuuug
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1676.miRNA:10100	cugaacaucgauauuuuggua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1676.miRNA:10101	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1676
	aguugcucaaaaagcaccauaccccccuaacgaaucaaacuccaccgcagugaaaucaggauauggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	...((((.....))))............................(((.(((..((((.((.(((((..........((((.......))))..(((((.(((((((..(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).))))))))).))).)))).)))))..................))))).))..))))..))).)))

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1084.1	is_MIRNA
	VAL:	16.64	MeanVal:	320.06767	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacug-uuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++|+++--+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++-+++-|+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagca-gug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1677.miRNA:10102	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1677.miRNA:10103	aacaucgauauuuugguaacu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1677.miRNA:10104	gaacaucgauauuuugguaac
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1677.miRNA:10105	ugacugaacaucgauauuuug
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1677.miRNA:10106	cugaacaucgauauuuuggua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1677.miRNA:10107	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1677
	aguugcucaaaaagcaccauaccccccuaacgaaucaaacuccaccgcagugaaaucaggauauggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	...((((.....))))...............(((((....((....(((((....(((((...(((......))).((((.......))))..(((((.(((((((..(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).))))))))).))).)))).)))))..........))).)).)))))....)))))))........

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1084.2	is_MIRNA
	VAL:	4.84	MeanVal:	93.0893333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++++---+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++++---+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagcagug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1678.miRNA:10108	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1678.miRNA:10109	aacaucgauauuuugguaacu
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1678.miRNA:10110	gaacaucgauauuuugguaac
                                                *********************	37:::57	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1678.miRNA:10111	ugacugaacaucgauauuuug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1678.miRNA:10112	cugaacaucgauauuuuggua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1678.miRNA:10113	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1678
	aguugcucaaaaagcaccauaccccccuaacgaaucaaacuccaccgcagugaaaucaggauauggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	...((((.....))))............................(((.(((..((((.((.(((((..........((((.......))))..(((((.((((((...(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).)))))))))...)))))).)))))..................))))).))..))))..))).)))

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1127.0	is_MIRNA
	VAL:	16.64	MeanVal:	320.06767	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacug-uuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++|+++--+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++-+++-|+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagca-gug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1679.miRNA:10114	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1679.miRNA:10115	aacaucgauauuuugguaacu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1679.miRNA:10116	gaacaucgauauuuugguaac
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1679.miRNA:10117	ugacugaacaucgauauuuug
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1679.miRNA:10118	cugaacaucgauauuuuggua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1679.miRNA:10119	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1679
	accgcagugaaaucaggauauggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	.(((.(((..((((.((.(((((..........((((.......))))..(((((.(((((((..(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).))))))))).))).)))).)))))..................))))).))..))))..))).)))

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1127.1	is_MIRNA
	VAL:	4.84	MeanVal:	93.0893333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++++---+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++++---+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagcagug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1680.miRNA:10120	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1680.miRNA:10121	aacaucgauauuuugguaacu
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1680.miRNA:10122	gaacaucgauauuuugguaac
                                                *********************	37:::57	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1680.miRNA:10123	ugacugaacaucgauauuuug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1680.miRNA:10124	cugaacaucgauauuuuggua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1680.miRNA:10125	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1680
	accgcagugaaaucaggauauggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	.(((.(((..((((.((.(((((..........((((.......))))..(((((.((((((...(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).)))))))))...)))))).)))))..................))))).))..))))..))).)))

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1146.0	is_MIRNA
	VAL:	16.64	MeanVal:	320.06767	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacug-uuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++|+++--+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++-+++-|+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagca-gug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1681.miRNA:10126	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1681.miRNA:10127	aacaucgauauuuugguaacu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1681.miRNA:10128	gaacaucgauauuuugguaac
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1681.miRNA:10129	ugacugaacaucgauauuuug
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1681.miRNA:10130	cugaacaucgauauuuuggua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1681.miRNA:10131	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1681
	auggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	.(((......))).((((.......))))..(((((.(((((((..(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).))))))))).))).)))).))))).......................((.(((......))).))

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1146.1	is_MIRNA
	VAL:	4.84	MeanVal:	93.0893333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++++---+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++++---+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagcagug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1682.miRNA:10132	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1682.miRNA:10133	aacaucgauauuuugguaacu
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1682.miRNA:10134	gaacaucgauauuuugguaac
                                                *********************	37:::57	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1682.miRNA:10135	ugacugaacaucgauauuuug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1682.miRNA:10136	cugaacaucgauauuuuggua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1682.miRNA:10137	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1682
	auggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	.(((......))).((((.......))))..(((((.((((((...(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).)))))))))...)))))).))))).......................((.(((......))).))

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1148.0	is_MIRNA
	VAL:	16.64	MeanVal:	320.06767	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacug-uuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++|+++--+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++-+++-|+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagca-gug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1683.miRNA:10138	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1683.miRNA:10139	aacaucgauauuuugguaacu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1683.miRNA:10140	gaacaucgauauuuugguaac
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1683.miRNA:10141	ugacugaacaucgauauuuug
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1683.miRNA:10142	cugaacaucgauauuuuggua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1683.miRNA:10143	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1683
	ggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	((..........((((.......))))..(((((.(((((((..(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).))))))))).))).)))).)))))..........))...........((.(((......))).))

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1148.1	is_MIRNA
	VAL:	4.84	MeanVal:	93.0893333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++++---+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++++---+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagcagug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1684.miRNA:10144	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1684.miRNA:10145	aacaucgauauuuugguaacu
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1684.miRNA:10146	gaacaucgauauuuugguaac
                                                *********************	37:::57	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1684.miRNA:10147	ugacugaacaucgauauuuug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1684.miRNA:10148	cugaacaucgauauuuuggua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1684.miRNA:10149	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1684
	ggaaccacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	((..........((((.......))))..(((((.((((((...(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).)))))))))...)))))).)))))..........))...........((.(((......))).))

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1151.0	is_MIRNA
	VAL:	16.64	MeanVal:	320.06767	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacug-uuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++|+++--+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++-+++-|+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagca-gug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1685.miRNA:10150	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1685.miRNA:10151	aacaucgauauuuugguaacu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1685.miRNA:10152	gaacaucgauauuuugguaac
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1685.miRNA:10153	ugacugaacaucgauauuuug
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1685.miRNA:10154	cugaacaucgauauuuuggua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1685.miRNA:10155	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1685
	accacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	.(((.....((((.......))))..(((((.(((((((..(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).))))))))).))).)))).)))))..............(((.((.......)).))).....)))

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1151.1	is_MIRNA
	VAL:	4.84	MeanVal:	93.0893333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++++---+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++++---+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagcagug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1686.miRNA:10156	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1686.miRNA:10157	aacaucgauauuuugguaacu
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1686.miRNA:10158	gaacaucgauauuuugguaac
                                                *********************	37:::57	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1686.miRNA:10159	ugacugaacaucgauauuuug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1686.miRNA:10160	cugaacaucgauauuuuggua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1686.miRNA:10161	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1686
	accacccaaccgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	.(((.....((((.......))))..(((((.((((((...(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).)))))))))...)))))).)))))..............(((.((.......)).))).....)))

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1159.0	is_MIRNA
	VAL:	16.64	MeanVal:	320.06767	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacug-uuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++|+++--+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++-+++-|+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagca-gug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1687.miRNA:10162	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1687.miRNA:10163	aacaucgauauuuugguaacu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1687.miRNA:10164	gaacaucgauauuuugguaac
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1687.miRNA:10165	ugacugaacaucgauauuuug
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1687.miRNA:10166	cugaacaucgauauuuuggua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1687.miRNA:10167	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1687
	accgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	.((((.......))))..(((((.(((((((..(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).))))))))).))).)))).))))).......................((.(((......))).))

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1159.1	is_MIRNA
	VAL:	4.84	MeanVal:	93.0893333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++++---+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++++---+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagcagug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1688.miRNA:10168	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1688.miRNA:10169	aacaucgauauuuugguaacu
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1688.miRNA:10170	gaacaucgauauuuugguaac
                                                *********************	37:::57	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1688.miRNA:10171	ugacugaacaucgauauuuug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1688.miRNA:10172	cugaacaucgauauuuuggua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1688.miRNA:10173	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1688
	accgagauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	.((((.......))))..(((((.((((((...(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).)))))))))...)))))).))))).......................((.(((......))).))

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1163.0	is_MIRNA
	VAL:	16.64	MeanVal:	320.06767	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacug-uuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++|+++--+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++-+++-|+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagca-gug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1689.miRNA:10174	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1689.miRNA:10175	aacaucgauauuuugguaacu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1689.miRNA:10176	gaacaucgauauuuugguaac
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1689.miRNA:10177	ugacugaacaucgauauuuug
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1689.miRNA:10178	cugaacaucgauauuuuggua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1689.miRNA:10179	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1689
	agauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauuca
	.((.((..((((..(((((.(((((((..(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).))))))))).))).)))).)))))...(((......))).........)))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1163.1	is_MIRNA
	VAL:	4.84	MeanVal:	93.0893333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++++---+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++++---+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagcagug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1690.miRNA:10180	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1690.miRNA:10181	aacaucgauauuuugguaacu
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1690.miRNA:10182	gaacaucgauauuuugguaac
                                                *********************	37:::57	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1690.miRNA:10183	ugacugaacaucgauauuuug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1690.miRNA:10184	cugaacaucgauauuuuggua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1690.miRNA:10185	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1690
	agauucaauuggaaguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauuca
	.((.((..((((..(((((.((((((...(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).)))))))))...)))))).)))))...(((......))).........)))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1176.0	is_MIRNA
	VAL:	16.64	MeanVal:	320.06767	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacug-uuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++|+++--+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++-+++-|+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagca-gug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1691.miRNA:10186	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1691.miRNA:10187	aacaucgauauuuugguaacu
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1691.miRNA:10188	gaacaucgauauuuugguaac
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1691.miRNA:10189	ugacugaacaucgauauuuug
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1691.miRNA:10190	cugaacaucgauauuuuggua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1691.miRNA:10191	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1691
	aguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	.(((((.(((((((..(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).))))))))).))).)))).))))).......................((.(((......))).))

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1176.1	is_MIRNA
	VAL:	4.84	MeanVal:	93.0893333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++-++++++---+++-++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++-++++++---+++|++++++-+++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    caauauugauaagcagug-ucaaugcaagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1692.miRNA:10192	ugaacaucgauauuuugguaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1692.miRNA:10193	aacaucgauauuuugguaacu
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1692.miRNA:10194	gaacaucgauauuuugguaac
                                                *********************	37:::57	37--57	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1692.miRNA:10195	ugacugaacaucgauauuuug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1692.miRNA:10196	cugaacaucgauauuuuggua
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1692.miRNA:10197	gugacugaacaucgauauuuu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1692
	aguuauuacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	.(((((.((((((...(((.((((((.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).)))))))))...)))))).))))).......................((.(((......))).))

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1182.0	is_MIRNA
	VAL:	4.32	MeanVal:	83.1495466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            ++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            ++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    uaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1693.miRNA:10198	ugaacaucgauauuuugguaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1693.miRNA:10199	aacaucgauauuuugguaacu
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1693.miRNA:10200	gaacaucgauauuuugguaac
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1693.miRNA:10201	ugacugaacaucgauauuuug
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1693.miRNA:10202	acugaacaucgauauuuuggu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1693.miRNA:10203	cugaacaucgauauuuuggua
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1693
	uacuguuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	....(((((...(((((((.((((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).....((((((((.....)))))))).................)))).)).)))))....))))).....

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1186.0	is_MIRNA
	VAL:	4.32	MeanVal:	83.1495466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            ++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            ++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    uaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1694.miRNA:10204	ugaacaucgauauuuugguaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1694.miRNA:10205	aacaucgauauuuugguaacu
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1694.miRNA:10206	gaacaucgauauuuugguaac
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1694.miRNA:10207	ugacugaacaucgauauuuug
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1694.miRNA:10208	acugaacaucgauauuuuggu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1694.miRNA:10209	cugaacaucgauauuuuggua
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1694
	guuggccacggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacu
	(((((...(((((((.((((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).....((((((((.....)))))))).................)))).)).)))))....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1193.0	is_MIRNA
	VAL:	4.32	MeanVal:	83.1495466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            ++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            ++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    uaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1695.miRNA:10210	ugaacaucgauauuuugguaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1695.miRNA:10211	aacaucgauauuuugguaacu
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1695.miRNA:10212	gaacaucgauauuuugguaac
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1695.miRNA:10213	ugacugaacaucgauauuuug
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1695.miRNA:10214	acugaacaucgauauuuuggu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1695.miRNA:10215	cugaacaucgauauuuuggua
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1695
	acggguuacuuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccga
	.(((((((.((((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).....((((((((.....)))))))).................)))).)).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1202.0	is_MIRNA
	VAL:	4.63	MeanVal:	89.0118666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++-++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    aagguaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:10216	ugaacaucgauauuuugguaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:10217	aacaucgauauuuugguaacu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:10218	gaacaucgauauuuugguaac
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:10219	ugacugaacaucgauauuuug
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:10220	gugacugaacaucgauauuuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:10221	acugaacaucgauauuuuggu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1696
	uuucaauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	.(((.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).))).((((((((.....))))))))..........................((.(((......))).))

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1206.0	is_MIRNA
	VAL:	4.32	MeanVal:	83.1495466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            ++++++++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            ++++++++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    uaaagcacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1697.miRNA:10222	ugaacaucgauauuuugguaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1697.miRNA:10223	aacaucgauauuuugguaacu
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1697.miRNA:10224	gaacaucgauauuuugguaac
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1697.miRNA:10225	ugacugaacaucgauauuuug
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1697.miRNA:10226	acugaacaucgauauuuuggu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1697.miRNA:10227	cugaacaucgauauuuuggua
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1697
	aauuuugugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	.((((((((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))))))).....((((((((.....))))))))..........................((.(((......))).))

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1212.0	is_MIRNA
	VAL:	4.73	MeanVal:	90.94097	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++++-++++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++++-++++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    cacugaccuguagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1698.miRNA:10228	ugaacaucgauauuuugguaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1698.miRNA:10229	aacaucgauauuuugguaacu
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1698.miRNA:10230	gaacaucgauauuuugguaac
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1698.miRNA:10231	ugacugaacaucgauauuuug
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1698.miRNA:10232	acugaacaucgauauuuuggu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1698.miRNA:10233	cugaacaucgauauuuuggua
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1698
	gugacugaacaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	(((((((.((((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))).)))))))..........((((((((.....))))))))..........................((.(((......))).))

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1220.0	is_MIRNA
	VAL:	4.85	MeanVal:	77.827547	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++++-+++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++++-+++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    guagcuacaaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1699.miRNA:10234	caagaguaaguuuucagguuu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1699.miRNA:10235	aagaguaaguuuucagguuuc
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1699.miRNA:10236	ucaagaguaaguuuucagguu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1699.miRNA:10237	gaguaaguuuucagguuucua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1699.miRNA:10238	aucgauauuuugguaacuggu
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1699.miRNA:10239	agaguaaguuuucagguuucu
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1699
	acaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg
	.(((((((.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).))))))))))))))).)))))))((((.........))))..((((((((.....))))))))..........................((.(((......))).))

###########################################################################################################################

>scaffold3468.1228.0	is_MIRNA
	VAL:	6.98	MeanVal:	111.596525333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugag
            +++++++++++-++++-+++++-++--++++++++++++++---++++
            +++++++++++|++++-+++++-++-|++++++++++++++---++++
    REV:    aaaaccauuga-caagaaguucccac-caaaaguccaaagacuuacuc
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1700.miRNA:10240	caagaguaaguuuucagguuu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1700.miRNA:10241	aagaguaaguuuucagguuuc
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1700.miRNA:10242	ucaagaguaaguuuucagguu
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1700.miRNA:10243	gaguaaguuuucagguuucua
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1700.miRNA:10244	agaguaaguuuucagguuucu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1700.miRNA:10245	guuuucagguuucuagcugag
>>scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1700
	auuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgag
	.(((((((((((.((((.(((((.((..((((((((((((((...((((.........((((((((......)).........((((((.......))))))......))))))..((......)).........))))...)))))))))))))).)).))))).)))))))))))))))..(((..(((((((.(((........))).)))).)))..((((((.....................))))))...))).

###########################################################################################################################

>scaffold3474.203.0	is_MIRNA
	VAL:	10.56	MeanVal:	106.547373	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuuucaaggauuuauuuugcuauaagaaaauaauucgaguucaaguu
            +++++++++--+++++-----+++++-++---+++++-++-----++++
            +++++++++--+++++--|||+++++-++---+++++-++---||++++
    REV:    aagagaguuaguaaguua---gguauacuacaauuaaccuaua--uuaa
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1701.miRNA:10246	uauaagaaaauaauucgaguu
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1701.miRNA:10247	cuauaagaaaauaauucgagu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1701.miRNA:10248	auuuugcuauaagaaaauaau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1701.miRNA:10249	auaagaaaauaauucgaguuc
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1701.miRNA:10250	uuuugcuauaagaaaauaauu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1701.miRNA:10251	ugcuauaagaaaauaauucga
>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1701
	cuggcaauuuaugaagggaaagaguuugccccuaauggauguccuugcaaucuauauguaugguuugcauaauaaaaauacacauguguauauucuuucaaggauuuauuuugcuauaagaaaauaauucgaguucaaguuaacaaauuauauccaauuaacaucauauggauugaaugauugagagaagugguccacuaugcauauaauucgauuucuuuuccuuguugaguugaauuuugaaugaugaaaaauaaucuuugcuacauuuuaucguuucgaaauucauuccaa
	.(((.((((((..(((((((((((.(((..((....))..............((((((((((((..((.........(((((....))))).(((((((((..(((((.....(((((.((...(((((.((.....((((....))))...)).)))))...)).)))))..)))))..)))))))))...))..))))))))))))...))).)))))))))))..))))))((((((((((((((((((..((........))..)))))))))).))))))))...))).

###########################################################################################################################

>scaffold3474.207.0	is_MIRNA
	VAL:	10.56	MeanVal:	106.547373	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuuucaaggauuuauuuugcuauaagaaaauaauucgaguucaaguu
            +++++++++--+++++-----+++++-++---+++++-++-----++++
            +++++++++--+++++--|||+++++-++---+++++-++---||++++
    REV:    aagagaguuaguaaguua---gguauacuacaauuaaccuaua--uuaa
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1702.miRNA:10252	uauaagaaaauaauucgaguu
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1702.miRNA:10253	cuauaagaaaauaauucgagu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1702.miRNA:10254	auuuugcuauaagaaaauaau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1702.miRNA:10255	auaagaaaauaauucgaguuc
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1702.miRNA:10256	uuuugcuauaagaaaauaauu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1702.miRNA:10257	ugcuauaagaaaauaauucga
>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1702
	caauuuaugaagggaaagaguuugccccuaauggauguccuugcaaucuauauguaugguuugcauaauaaaaauacacauguguauauucuuucaaggauuuauuuugcuauaagaaaauaauucgaguucaaguuaacaaauuauauccaauuaacaucauauggauugaaugauugagagaagugguccacuaugcauauaauucgauuucuuuuccuuguugaguugaauuuugaaugaugaaaaauaaucuuugcuacauuuuaucguuucgaaauuca
	.((((((..(((((((((((.(((..((....))..............((((((((((((..((.........(((((....))))).(((((((((..(((((.....(((((.((...(((((.((.....((((....))))...)).)))))...)).)))))..)))))..)))))))))...))..))))))))))))...))).)))))))))))..))))))((((((((((((((((((..((........))..)))))))))).)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3474.215.0	is_MIRNA
	VAL:	10.56	MeanVal:	106.547373	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuuucaaggauuuauuuugcuauaagaaaauaauucgaguucaaguu
            +++++++++--+++++-----+++++-++---+++++-++-----++++
            +++++++++--+++++--|||+++++-++---+++++-++---||++++
    REV:    aagagaguuaguaaguua---gguauacuacaauuaaccuaua--uuaa
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1703.miRNA:10258	uauaagaaaauaauucgaguu
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1703.miRNA:10259	cuauaagaaaauaauucgagu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1703.miRNA:10260	auuuugcuauaagaaaauaau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1703.miRNA:10261	auaagaaaauaauucgaguuc
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1703.miRNA:10262	uuuugcuauaagaaaauaauu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1703.miRNA:10263	ugcuauaagaaaauaauucga
>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1703
	gaagggaaagaguuugccccuaauggauguccuugcaaucuauauguaugguuugcauaauaaaaauacacauguguauauucuuucaaggauuuauuuugcuauaagaaaauaauucgaguucaaguuaacaaauuauauccaauuaacaucauauggauugaaugauugagagaagugguccacuaugcauauaauucgauuucuuuuccuuguugaguugaauuuugaaugaugaaaaauaaucuuugcuacauuuuaucguuucgaaauucauucc
	.(((((((((((.(((..((....))..............((((((((((((..((.........(((((....))))).(((((((((..(((((.....(((((.((...(((((.((.....((((....))))...)).)))))...)).)))))..)))))..)))))))))...))..))))))))))))...))).)))))))))))...(((.(((((((((((((((((((..((........))..)))))))))).)))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3474.427.0	is_MIRNA
	VAL:	4248.14	MeanVal:	55459.5029485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguugagu--ugaauuuug-aaugaugaaaaaua
            ++++----||+++++++++|++++++++++--++
            ++++------+++++++++-++++++++++--++
    REV:    acaaaaccuuacuuaaagcuuugcuauuuuacau
                        *********************	13:::33	11--30	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1704.miRNA:10264	aauuuug-aaugaugaaaaau
                         *********************	14:::34	12--31	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1704.miRNA:10265	auuuug-aaugaugaaaaaua
                       *********************	12:::32	10--29	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1704.miRNA:10266	gaauuuug-aaugaugaaaaa
                      *********************	11:::31	9--28	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1704.miRNA:10267	ugaauuuug-aaugaugaaaa
                     *********************	10:::30	9--27	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1704.miRNA:10268	-ugaauuuug-aaugaugaaa
                    *********************	9:::29	9--26	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1704.miRNA:10269	--ugaauuuug-aaugaugaa
>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1704
	uuguugaguugaauuuugaaugaugaaaaauaaucuuugcuacauuuuaucguuucgaaauucauuccaaaaca
	.((((....(((((((((((((((((((..((........))..)))))))))).)))))))))......))))

###########################################################################################################################

>scaffold3474.427.1	is_MIRNA
	VAL:	25.91	MeanVal:	338.93945	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguu---gaguugaauuuug-aaugaugaaaaaua
            ++++|||+++-+++++++++|++++++++++--++
            ++++---+++|+++++++++-++++++++++--++
    REV:    acaaaaccuu-acuuaaagcuuugcuauuuuacau
                         *********************	14:::34	11--30	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1705.miRNA:10270	aauuuug-aaugaugaaaaau
                          *********************	15:::35	12--31	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1705.miRNA:10271	auuuug-aaugaugaaaaaua
                        *********************	13:::33	10--29	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1705.miRNA:10272	gaauuuug-aaugaugaaaaa
                       *********************	12:::32	9--28	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1705.miRNA:10273	ugaauuuug-aaugaugaaaa
                      *********************	11:::31	8--27	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1705.miRNA:10274	uugaauuuug-aaugaugaaa
                    *********************	9:::29	6--25	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1705.miRNA:10275	aguugaauuuug-aaugauga
>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1705
	uuguugaguugaauuuugaaugaugaaaaauaaucuuugcuacauuuuaucguuucgaaauucauuccaaaaca
	.(((((((.(((((((((((((((((((..((........))..)))))))))).))))))))))))...))))

###########################################################################################################################

>scaffold3474.429.0	is_MIRNA
	VAL:	28.98	MeanVal:	379.103975	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guu---gaguugaauuuug-aaugaugaaaaaua
            +++|||+++-+++++++++|++++++++++--++
            +++---+++|+++++++++-++++++++++--++
    REV:    caaaaccuu-acuuaaagcuuugcuauuuuacau
                        *********************	13:::33	10--29	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1706.miRNA:10276	aauuuug-aaugaugaaaaau
                         *********************	14:::34	11--30	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1706.miRNA:10277	auuuug-aaugaugaaaaaua
                       *********************	12:::32	9--28	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1706.miRNA:10278	gaauuuug-aaugaugaaaaa
                      *********************	11:::31	8--27	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1706.miRNA:10279	ugaauuuug-aaugaugaaaa
                     *********************	10:::30	7--26	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1706.miRNA:10280	uugaauuuug-aaugaugaaa
                   *********************	8:::28	5--24	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1706.miRNA:10281	aguugaauuuug-aaugauga
>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1706
	guugaguugaauuuugaaugaugaaaaauaaucuuugcuacauuuuaucguuucgaaauucauuccaaaaca
	((((((.(((((((((((((((((((..((........))..)))))))))).))))))))))))...))).

###########################################################################################################################

>scaffold3474.429.1	is_MIRNA
	VAL:	920.54	MeanVal:	12017.667977	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guugagu--ugaauuuug-aaugaugaaaaaua
            +++----||+++++++++|++++++++++--++
            +++------+++++++++-++++++++++--++
    REV:    caaaaccuuacuuaaagcuuugcuauuuuacau
                       *********************	12:::32	10--29	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1707.miRNA:10282	aauuuug-aaugaugaaaaau
                        *********************	13:::33	11--30	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1707.miRNA:10283	auuuug-aaugaugaaaaaua
                      *********************	11:::31	9--28	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1707.miRNA:10284	gaauuuug-aaugaugaaaaa
                     *********************	10:::30	8--27	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1707.miRNA:10285	ugaauuuug-aaugaugaaaa
                    *********************	9:::29	8--26	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1707.miRNA:10286	-ugaauuuug-aaugaugaaa
                   *********************	8:::28	8--25	>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1707.miRNA:10287	--ugaauuuug-aaugaugaa
>>scaffold3474.Lu0910.pre-miRNA:1707
	guugaguugaauuuugaaugaugaaaaauaaucuuugcuacauuuuaucguuucgaaauucauuccaaaaca
	(((....(((((((((((((((((((..((........))..)))))))))).)))))))))......))).

###########################################################################################################################

>scaffold3506.613.0	is_MIRNA
	VAL:	52.14	MeanVal:	843.964706666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugauc-uagg-cguccaaaccggacggucgguuagagaauuggcaguccaguugggacgaccgguu
            +++++-|++++|++++++++-++++--++-++++-++++++++++-++++++---++++----++++
            +++++--++++-++++++++-++++--++-++++-++++++++++-++++++---++++----++++
    REV:    aacuguuguccggcggguuuagccuaacgaccaaacucuuggccggcagguuuagucugacguccaa
                               *********************	20:::40	18--38	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1708.miRNA:10288	accggacggucgguuagagaa
                              *********************	19:::39	17--37	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1708.miRNA:10289	aaccggacggucgguuagaga
                             *********************	18:::38	16--36	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1708.miRNA:10290	aaaccggacggucgguuagag
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1708.miRNA:10291	caaaccggacggucgguuaga
                           *********************	16:::36	14--34	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1708.miRNA:10292	ccaaaccggacggucgguuag
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1708.miRNA:10293	guccaaaccggacggucgguu
>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1708
	ggagcugcuaaacaucgccuaaguuucgaaaaaaaucgcccuaacauuugaauguuauacaugaaauuacacgaaugcccuuggcauuauuuauuaaaaaaauugaucuaggcguccaaaccggacggucgguuagagaauuggcaguccaguugggacgaccgguucucaaaccugcagucugauuuggacggccgguucucaaaccagcaauccgauuugggcggccuguugucaaacaagcaguccaguugggcggccgguucacgaaccagcaguccgauuuggacggcugggc
	((((((((........))...))))))..........((((((((((....))))))................((((((...))))))..............(((((.((((((((((((.((((..((.((((.((((((((((.((((((...((((....((((....))))....))))...)))))).)))))))))).)))).))..)))).)))))))).))))..)))))...(((.((((((((((((.((.((((....)))).)).)))))))).)))).)))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3506.649.0	is_MIRNA
	VAL:	52.14	MeanVal:	843.964706666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugauc-uagg-cguccaaaccggacggucgguuagagaauuggcaguccaguugggacgaccgguu
            +++++-|++++|++++++++-++++--++-++++-++++++++++-++++++---++++----++++
            +++++--++++-++++++++-++++--++-++++-++++++++++-++++++---++++----++++
    REV:    aacuguuguccggcggguuuagccuaacgaccaaacucuuggccggcagguuuagucugacguccaa
                               *********************	20:::40	18--38	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1709.miRNA:10294	accggacggucgguuagagaa
                              *********************	19:::39	17--37	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1709.miRNA:10295	aaccggacggucgguuagaga
                             *********************	18:::38	16--36	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1709.miRNA:10296	aaaccggacggucgguuagag
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1709.miRNA:10297	caaaccggacggucgguuaga
                           *********************	16:::36	14--34	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1709.miRNA:10298	ccaaaccggacggucgguuag
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1709.miRNA:10299	guccaaaccggacggucgguu
>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1709
	cgcccuaacauuugaauguuauacaugaaauuacacgaaugcccuuggcauuauuuauuaaaaaaauugaucuaggcguccaaaccggacggucgguuagagaauuggcaguccaguugggacgaccgguucucaaaccugcagucugauuuggacggccgguucucaaaccagcaauccgauuugggcggccuguugucaaacaagcaguccaguugggcggccgguucacgaaccagcaguccgauuuggacggcugggc
	.((((((((((....))))))................((((((...))))))..............(((((.((((((((((((.((((..((.((((.((((((((((.((((((...((((....((((....))))....))))...)))))).)))))))))).)))).))..)))).)))))))).))))..)))))...(((.((((((((((((.((.((((....)))).)).)))))))).)))).)))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3506.689.0	is_MIRNA
	VAL:	52.14	MeanVal:	843.964706666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugauc-uagg-cguccaaaccggacggucgguuagagaauuggcaguccaguugggacgaccgguu
            +++++-|++++|++++++++-++++--++-++++-++++++++++-++++++---++++----++++
            +++++--++++-++++++++-++++--++-++++-++++++++++-++++++---++++----++++
    REV:    aacuguuguccggcggguuuagccuaacgaccaaacucuuggccggcagguuuagucugacguccaa
                               *********************	20:::40	18--38	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1710.miRNA:10300	accggacggucgguuagagaa
                              *********************	19:::39	17--37	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1710.miRNA:10301	aaccggacggucgguuagaga
                             *********************	18:::38	16--36	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1710.miRNA:10302	aaaccggacggucgguuagag
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1710.miRNA:10303	caaaccggacggucgguuaga
                           *********************	16:::36	14--34	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1710.miRNA:10304	ccaaaccggacggucgguuag
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1710.miRNA:10305	guccaaaccggacggucgguu
>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1710
	gcccuuggcauuauuuauuaaaaaaauugaucuaggcguccaaaccggacggucgguuagagaauuggcaguccaguugggacgaccgguucucaaaccugcagucugauuuggacggccgguucucaaaccagcaauccgauuugggcggccuguugucaaacaagcaguccaguugggcggccgguucacgaaccagcaguccgauuuggacggcugggc
	((((......................(((((.((((((((((((.((((..((.((((.((((((((((.((((((...((((....((((....))))....))))...)))))).)))))))))).)))).))..)))).)))))))).))))..)))))...(((.((((((((((((.((.((((....)))).)).)))))))).)))).)))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3506.691.0	is_MIRNA
	VAL:	52.14	MeanVal:	843.964706666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugauc-uagg-cguccaaaccggacggucgguuagagaauuggcaguccaguugggacgaccgguu
            +++++-|++++|++++++++-++++--++-++++-++++++++++-++++++---++++----++++
            +++++--++++-++++++++-++++--++-++++-++++++++++-++++++---++++----++++
    REV:    aacuguuguccggcggguuuagccuaacgaccaaacucuuggccggcagguuuagucugacguccaa
                               *********************	20:::40	18--38	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1711.miRNA:10306	accggacggucgguuagagaa
                              *********************	19:::39	17--37	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1711.miRNA:10307	aaccggacggucgguuagaga
                             *********************	18:::38	16--36	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1711.miRNA:10308	aaaccggacggucgguuagag
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1711.miRNA:10309	caaaccggacggucgguuaga
                           *********************	16:::36	14--34	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1711.miRNA:10310	ccaaaccggacggucgguuag
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1711.miRNA:10311	guccaaaccggacggucgguu
>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1711
	ccuuggcauuauuuauuaaaaaaauugaucuaggcguccaaaccggacggucgguuagagaauuggcaguccaguugggacgaccgguucucaaaccugcagucugauuuggacggccgguucucaaaccagcaauccgauuugggcggccuguugucaaacaagcaguccaguugggcggccgguucacgaaccagcaguccgauuuggacggcugggc
	.((..((.................(((((.((((((((((((.((((..((.((((.((((((((((.((((((...((((....((((....))))....))))...)))))).)))))))))).)))).))..)))).)))))))).))))..))))).......((((((((((((.((.((((....)))).)).)))))))).)))).))..)).

###########################################################################################################################

>scaffold3506.714.0	is_MIRNA
	VAL:	52.14	MeanVal:	843.964706666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugauc-uagg-cguccaaaccggacggucgguuagagaauuggcaguccaguugggacgaccgguu
            +++++-|++++|++++++++-++++--++-++++-++++++++++-++++++---++++----++++
            +++++--++++-++++++++-++++--++-++++-++++++++++-++++++---++++----++++
    REV:    aacuguuguccggcggguuuagccuaacgaccaaacucuuggccggcagguuuagucugacguccaa
                               *********************	20:::40	18--38	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1712.miRNA:10312	accggacggucgguuagagaa
                              *********************	19:::39	17--37	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1712.miRNA:10313	aaccggacggucgguuagaga
                             *********************	18:::38	16--36	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1712.miRNA:10314	aaaccggacggucgguuagag
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1712.miRNA:10315	caaaccggacggucgguuaga
                           *********************	16:::36	14--34	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1712.miRNA:10316	ccaaaccggacggucgguuag
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1712.miRNA:10317	guccaaaccggacggucgguu
>>scaffold3506.Lu0910.pre-miRNA:1712
	auugaucuaggcguccaaaccggacggucgguuagagaauuggcaguccaguugggacgaccgguucucaaaccugcagucugauuuggacggccgguucucaaaccagcaauccgauuugggcggccuguugucaaacaagcaguccaguugggcggccgguucacgaaccagcaguccgauuuggacggcug
	.(((((.((((((((((((.((((..((.((((.((((((((((.((((((...((((....((((....))))....))))...)))))).)))))))))).)))).))..)))).)))))))).))))..)))))...(((.((((((((((((.((.((((....)))).)).)))))))).)))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold3531.18657.0	is_MIRNA
	VAL:	1.53	MeanVal:	8.16128049999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggccuaucccaccuaaauguuugga-aggga
            +++++++++-----++++++---++++---|+++++
            +++++++++-----++++++|||++++----+++++
    REV:    uuuucccggcuuacguggau---caaaaaaaucucu
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3531.Lu0910.pre-miRNA:1713.miRNA:10318	gccuaucccaccuaaauguuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3531.Lu0910.pre-miRNA:1713.miRNA:10319	ggccuaucccaccuaaauguu
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3531.Lu0910.pre-miRNA:1713.miRNA:10320	ccuaucccaccuaaauguuug
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3531.Lu0910.pre-miRNA:1713.miRNA:10321	gggccuaucccaccuaaaugu
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3531.Lu0910.pre-miRNA:1713.miRNA:10322	cuaucccaccuaaauguuugg
>>scaffold3531.Lu0910.pre-miRNA:1713
	agggggggccuaucccaccuaaauguuuggaagggagaaaucucuaaaaaaacuaggugcauucggcccuuuua
	.(((((((((.....((((((...((((...(((((....)))))....)))))))))).....))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3550.659.0	is_MIRNA
	VAL:	3.12	MeanVal:	48.4667333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggaug--cacuc---auuuccucgauaucccgaagguagugguu
            ++--++-||++++-|||+++++++++++++---++++--++--+++
            ++--++---++++----+++++++++++++---++++||++--+++
    REV:    acuuugauagugaaaguugaaggaguuauaauacuuc--ucguuag
                            *********************	17:::37	13--32	>>scaffold3550.Lu0910.pre-miRNA:1714.miRNA:10323	-auuuccucgauaucccgaag
                               *********************	20:::40	15--35	>>scaffold3550.Lu0910.pre-miRNA:1714.miRNA:10324	uuccucgauaucccgaaggua
                             *********************	18:::38	13--33	>>scaffold3550.Lu0910.pre-miRNA:1714.miRNA:10325	auuuccucgauaucccgaagg
                                *********************	21:::41	16--36	>>scaffold3550.Lu0910.pre-miRNA:1714.miRNA:10326	uccucgauaucccgaagguag
                           *********************	16:::36	13--31	>>scaffold3550.Lu0910.pre-miRNA:1714.miRNA:10327	--auuuccucgauaucccgaa
                        *********************	13:::33	11--28	>>scaffold3550.Lu0910.pre-miRNA:1714.miRNA:10328	uc---auuuccucgauauccc
>>scaffold3550.Lu0910.pre-miRNA:1714
	uugggaugcacucauuuccucgauaucccgaagguagugguucugugauugcucuucauaauauugaggaaguugaaagugauaguuucau
	.((..((.((((.(((((((((((((...((((..((..(((....)))..))))))...)))))))))))))....))))...))..)).

###########################################################################################################################

>scaffold3550.659.1	is_MIRNA
	VAL:	2.18	MeanVal:	35.5104983333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggaug--cac--uc-auuuccucgauaucccgaagguagugguu
            ++--++-||+++||++|+++++++++++++---++++--++--+++
            ++--++---+++--++-+++++++++++++---++++||++--+++
    REV:    acuuugauagugaaaguugaaggaguuauaauacuuc--ucguuag
                            *********************	17:::37	13--32	>>scaffold3550.Lu0910.pre-miRNA:1715.miRNA:10329	-auuuccucgauaucccgaag
                           *********************	16:::36	12--31	>>scaffold3550.Lu0910.pre-miRNA:1715.miRNA:10330	c-auuuccucgauaucccgaa
                          *********************	15:::35	11--30	>>scaffold3550.Lu0910.pre-miRNA:1715.miRNA:10331	uc-auuuccucgauaucccga
                               *********************	20:::40	15--35	>>scaffold3550.Lu0910.pre-miRNA:1715.miRNA:10332	uuccucgauaucccgaaggua
                             *********************	18:::38	13--33	>>scaffold3550.Lu0910.pre-miRNA:1715.miRNA:10333	auuuccucgauaucccgaagg
                                *********************	21:::41	16--36	>>scaffold3550.Lu0910.pre-miRNA:1715.miRNA:10334	uccucgauaucccgaagguag
>>scaffold3550.Lu0910.pre-miRNA:1715
	uugggaugcacucauuuccucgauaucccgaagguagugguucugugauugcucuucauaauauugaggaaguugaaagugauaguuucau
	.((..((.((((((((((((((((((...((((..((..(((....)))..))))))...))))))))))))).))..)))...))..)).

###########################################################################################################################

>scaffold3553.880.0	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	11.1304255	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagcuuguuaaauauucgcc-uggguuuugggccacuuauuuuugg
            +++++++--+++++---+++|+++++++++++--+++++-----++
            +++++++-|+++++--|+++-+++++++++++-|+++++----|++
    REV:    uuugaacu-uuuaucc-ugguacccaaagccca-ugggucacu-uc
                   *********************	8:::28	8--27	>>scaffold3553.Lu0910.pre-miRNA:1716.miRNA:10335	uuaaauauucgcc-uggguuu
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold3553.Lu0910.pre-miRNA:1716.miRNA:10336	uuguuaaauauucgcc-uggg
                 *********************	6:::26	6--25	>>scaffold3553.Lu0910.pre-miRNA:1716.miRNA:10337	uguuaaauauucgcc-ugggu
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold3553.Lu0910.pre-miRNA:1716.miRNA:10338	guuaaauauucgcc-uggguu
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold3553.Lu0910.pre-miRNA:1716.miRNA:10339	agcuuguuaaauauucgcc-u
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold3553.Lu0910.pre-miRNA:1716.miRNA:10340	cuuguuaaauauucgcc-ugg
>>scaffold3553.Lu0910.pre-miRNA:1716
	cgagcuuguuaaauauucgccuggguuuugggccacuuauuuuuggcaggcuucacuggguacccgaaacccaugguccuauuuucaaguuua
	.(((((((..(((((...((((((((((((((..(((((.....((....))....))))).))))))))))).)))..))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3581.153.0	is_MIRNA
	VAL:	17.02	MeanVal:	228.001653	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaug-acuuagaaaucaaguuccacuaugguaaccccuauaaauaacgaucaaacguggu
            +++++|+++++++++-++--+++++-++++++++----+++++----+++--+++--++++
            +++++-+++++++++|++--+++++-++++++++||||+++++---|+++--+++--++++
    REV:    uuuacuugaauuuuu-guaaaagguuguaccauu----auauugug-gcucauuuuaacua
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1717.miRNA:10341	uauaaauaacgaucaaacgug
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1717.miRNA:10342	auaaauaacgaucaaacgugg
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1717.miRNA:10343	uaaauaacgaucaaacguggu
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1717.miRNA:10344	aaug-acuuagaaaucaaguu
                         *********************	14:::34	13--33	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1717.miRNA:10345	aaucaaguuccacuaugguaa
                        *********************	13:::33	12--32	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1717.miRNA:10346	aaaucaaguuccacuauggua
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1717.miRNA:10347	aauaacgaucaaacguggu
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1717.miRNA:10348	aaauaacgaucaaacguggu
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1717.miRNA:10349	uaaauaacgaucaaacguggu
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1717.miRNA:10350	auaacgaucaaacguggu
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1717.miRNA:10351	auaaauaacgaucaaacgugg
                                                         *********************	46:::66	45--65	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1717.miRNA:10352	aacgaucaaacguggu
>scaffold3581.153.0	is_MIRNA
	VAL:	11.43	MeanVal:	291.954226666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaaagggguuagccua--uggaaaccguccauuuucuccauaaaauuuaaaauuuuuuaaaucga-cuaauauuugaaaugaaugu
            ++++++--++++++++-||++++++-++---+++++---+++++++-++-+++-++++++++----|+++++-+++---+++-++++
            ++++++--++++++++---++++++-++---+++++--|+++++++-++-+++-++++++++-----+++++-+++---+++-++++
    REV:    aguuuuaaugauuggagaaacuuuuagcucuuaaaacu-guauuuuuaacuuucaaaaauuuugaccgauuaaaaaauguacguaua
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1718.miRNA:10353	ccauaaaauuuaaaauuuuuu
                                                   *********************	40:::60	38--58	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1718.miRNA:10354	cauaaaauuuaaaauuuuuua
                                                    *********************	41:::61	39--59	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1718.miRNA:10355	auaaaauuuaaaauuuuuuaa
             *********************	2:::22	2--20	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1718.miRNA:10356	caaagggguuagccua--ugg
                         *********************	14:::34	14--32	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1718.miRNA:10357	ccua--uggaaaccguccauu
                        *********************	13:::33	13--31	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1718.miRNA:10358	gccua--uggaaaccguccau
                                                      *********************	43:::63	41--61	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1718.miRNA:10359	aaaauuuaaaauuuuuuaaau
                                                     *********************	42:::62	40--60	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1718.miRNA:10360	uaaaauuuaaaauuuuuuaaa
                                                    *********************	41:::61	39--59	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1718.miRNA:10361	auaaaauuuaaaauuuuuuaa
                                                       *********************	44:::64	42--62	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1718.miRNA:10362	aaauuuaaaauuuuuuaaauc
                                                   *********************	40:::60	38--58	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1718.miRNA:10363	cauaaaauuuaaaauuuuuua
                                                         *********************	46:::66	44--64	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1718.miRNA:10364	auuuaaaauuuuuuaaaucga
>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1718
	uucaaagggguuagccuauggaaaccguccauuuucuccauaaaauuuaaaauuuuuuaaaucgacuaauauuugaaaugaaugucaaaaaugacuuagaaaucaaguuccacuaugguaaccccuauaaauaacgaucaaacgugguuaaaaaucaauuuuacucgguguuauauuaccauguuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaagggcuuaauauuguaaaaccucaaauuuuacccauucccaauaugcauguaaaaaauuagccaguuuuaaaaacuuucaauuuuuaugucaaaauucucgauuuucaaagagguuaguaauuuuga
	.((((((..((((((((.((((((.((...(((((...(((((((.((.(((.((((((((....(((((.(((...(((.((((...((((((((((((((.((..(((((.((((((((....(((((....(((..(((..((((.....))))..)))..)))...))))))))))))).)))))..))))))))))).)))))((.((..(((((.(((..(((......)))..))))))))..)).)).......)))).)))...))).))))).....)))))))).))).)).)))))))..)))))...)).))))))...))))))))..))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3581.162.0	is_MIRNA
	VAL:	17.02	MeanVal:	228.001653	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaug-acuuagaaaucaaguuccacuaugguaaccccuauaaauaacgaucaaacguggu
            +++++|+++++++++-++--+++++-++++++++----+++++----+++--+++--++++
            +++++-+++++++++|++--+++++-++++++++||||+++++---|+++--+++--++++
    REV:    uuuacuugaauuuuu-guaaaagguuguaccauu----auauugug-gcucauuuuaacua
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1719.miRNA:10365	uauaaauaacgaucaaacgug
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1719.miRNA:10366	auaaauaacgaucaaacgugg
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1719.miRNA:10367	uaaauaacgaucaaacguggu
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1719.miRNA:10368	aaug-acuuagaaaucaaguu
                         *********************	14:::34	13--33	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1719.miRNA:10369	aaucaaguuccacuaugguaa
                        *********************	13:::33	12--32	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1719.miRNA:10370	aaaucaaguuccacuauggua
                                             *********************	34:::54	33--53	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1719.miRNA:10371	accccuauaaauaacgaucaa
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1719.miRNA:10372	aaccccuauaaauaacgauca
                                           *********************	32:::52	31--51	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1719.miRNA:10373	uaaccccuauaaauaacgauc
                                              *********************	35:::55	34--54	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1719.miRNA:10374	ccccuauaaauaacgaucaaa
                                          *********************	31:::51	30--50	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1719.miRNA:10375	guaaccccuauaaauaacgau
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1719.miRNA:10376	ccuauaaauaacgaucaaacg
>scaffold3581.162.0	is_MIRNA
	VAL:	7.15	MeanVal:	182.660375333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuagccua--uggaaaccguccauuuucuccauaaaauuuaaaauuuuuuaaaucga-cuaauauuugaaaugaaugu
            +++++++-||++++++-++---+++++---+++++++-++-+++-++++++++----|+++++-+++---+++-++++
            +++++++---++++++-++---+++++--|+++++++-++-+++-++++++++-----+++++-+++---+++-++++
    REV:    gauuggagaaacuuuuagcucuuaaaacu-guauuuuuaacuuucaaaaauuuugaccgauuaaaaaauguacguaua
                                                  *********************	39:::59	37--56	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1720.miRNA:10377	uuaaaauuuuuuaaaucga-c
                                                   *********************	40:::60	38--57	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1720.miRNA:10378	uaaaauuuuuuaaaucga-cu
                                                    *********************	41:::61	39--58	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1720.miRNA:10379	aaaauuuuuuaaaucga-cua
             *********************	2:::22	2--20	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1720.miRNA:10380	uagccua--uggaaaccgucc
                         *********************	14:::34	12--32	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1720.miRNA:10381	aaaccguccauuuucuccaua
                        *********************	13:::33	11--31	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1720.miRNA:10382	gaaaccguccauuuucuccau
                                             *********************	34:::54	32--52	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1720.miRNA:10383	aaaauuuaaaauuuuuuaaau
                                            *********************	33:::53	31--51	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1720.miRNA:10384	uaaaauuuaaaauuuuuuaaa
                                           *********************	32:::52	30--50	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1720.miRNA:10385	auaaaauuuaaaauuuuuuaa
                                              *********************	35:::55	33--53	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1720.miRNA:10386	aaauuuaaaauuuuuuaaauc
                                          *********************	31:::51	29--49	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1720.miRNA:10387	cauaaaauuuaaaauuuuuua
                                                *********************	37:::57	35--55	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1720.miRNA:10388	auuuaaaauuuuuuaaaucga
>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1720
	guuagccuauggaaaccguccauuuucuccauaaaauuuaaaauuuuuuaaaucgacuaauauuugaaaugaaugucaaaaaugacuuagaaaucaaguuccacuaugguaaccccuauaaauaacgaucaaacgugguuaaaaaucaauuuuacucgguguuauauuaccauguuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaagggcuuaauauuguaaaaccucaaauuuuacccauucccaauaugcauguaaaaaauuagccaguuuuaaaaacuuucaauuuuuaugucaaaauucucgauuuucaaagagguuagu
	.(((((((.((((((.((...(((((...(((((((.((.(((.((((((((....(((((.(((...(((.((((...((((((((((((((.((..(((((.((((((((....(((((....(((..(((..((((.....))))..)))..)))...))))))))))))).)))))..))))))))))).)))))((.((..(((((.(((..(((......)))..))))))))..)).)).......)))).)))...))).))))).....)))))))).))).)).)))))))..)))))...)).))))))...))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3581.190.0	is_MIRNA
	VAL:	17.02	MeanVal:	228.001653	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaug-acuuagaaaucaaguuccacuaugguaaccccuauaaauaacgaucaaacguggu
            +++++|+++++++++-++--+++++-++++++++----+++++----+++--+++--++++
            +++++-+++++++++|++--+++++-++++++++||||+++++---|+++--+++--++++
    REV:    uuuacuugaauuuuu-guaaaagguuguaccauu----auauugug-gcucauuuuaacua
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1721.miRNA:10389	uauaaauaacgaucaaacgug
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1721.miRNA:10390	auaaauaacgaucaaacgugg
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1721.miRNA:10391	uaaauaacgaucaaacguggu
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1721.miRNA:10392	aaug-acuuagaaaucaaguu
                         *********************	14:::34	13--33	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1721.miRNA:10393	aaucaaguuccacuaugguaa
                        *********************	13:::33	12--32	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1721.miRNA:10394	aaaucaaguuccacuauggua
>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1721
	ccauaaaauuuaaaauuuuuuaaaucgacuaauauuugaaaugaaugucaaaaaugacuuagaaaucaaguuccacuaugguaaccccuauaaauaacgaucaaacgugguuaaaaaucaauuuuacucgguguuauauuaccauguuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaagggcuuaauauuguaaaaccucaaauuuuacccauucccaauaugcauguaaaaaauuagccaguuuuaaaaacuuucaauuuuuaugucaaaauucucgauuuucaaagagguuaguaauuuuga
	.(((((((.((.(((.((((((((....(((((.(((...(((.((((...((((((((((((((.((..(((((.((((((((....(((((....(((..(((..((((.....))))..)))..)))...))))))))))))).)))))..))))))))))).)))))((.((..(((((.(((..(((......)))..))))))))..)).)).......)))).)))...))).))))).....)))))))).))).)).)))))))((((((((((.((((((....)))))))).))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3581.198.0	is_MIRNA
	VAL:	17.02	MeanVal:	228.001653	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaug-acuuagaaaucaaguuccacuaugguaaccccuauaaauaacgaucaaacguggu
            +++++|+++++++++-++--+++++-++++++++----+++++----+++--+++--++++
            +++++-+++++++++|++--+++++-++++++++||||+++++---|+++--+++--++++
    REV:    uuuacuugaauuuuu-guaaaagguuguaccauu----auauugug-gcucauuuuaacua
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1722.miRNA:10395	uauaaauaacgaucaaacgug
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1722.miRNA:10396	auaaauaacgaucaaacgugg
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1722.miRNA:10397	uaaauaacgaucaaacguggu
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1722.miRNA:10398	aaug-acuuagaaaucaaguu
                         *********************	14:::34	13--33	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1722.miRNA:10399	aaucaaguuccacuaugguaa
                        *********************	13:::33	12--32	>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1722.miRNA:10400	aaaucaaguuccacuauggua
>>scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1722
	uuuaaaauuuuuuaaaucgacuaauauuugaaaugaaugucaaaaaugacuuagaaaucaaguuccacuaugguaaccccuauaaauaacgaucaaacgugguuaaaaaucaauuuuacucgguguuauauuaccauguuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaagggcuuaauauuguaaaaccucaaauuuuacccauucccaauaugcauguaaaaaauuagccaguuuuaaaaacuuucaauuuuuaugucaaaauucucgauuuucaaagagguuagu
	.((((..(((((.(((((((..(((.(((((.(((((......((((((((((((((.((..(((((.((((((((....(((((....(((..(((..((((.....))))..)))..)))...))))))))))))).)))))..))))))))))).)))))(((((..(((((.(((..(((......)))..))))))))(((((.(((.......)))...)))))....)))))....................))))).)))))))).)))))))..)))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1153.0	is_MIRNA
	VAL:	6.57	MeanVal:	138.028504666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguuga-cccuguaaauaauggucaaau
            +++++---+++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++|++++-+++-++++++++++++
            +++++|||+++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++-++++-+++-++++++++++++
    REV:    cguau---aaauugcacauacaaaccuuaccgauuuauaacuccaaagugguacaauucgggaaguugauuaucgguuua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1723.miRNA:10401	ugcauguucggaauggcuaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1723.miRNA:10402	cauguucggaauggcuaaaaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1723.miRNA:10403	gugcauguucggaauggcuaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1723.miRNA:10404	gcauguucggaauggcuaaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1723.miRNA:10405	uuugacgugcauguucggaau
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1723.miRNA:10406	uugacgugcauguucggaaug
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1723
	cuuucaccuaaaauuugucgauuuccaaagcgguuaaccaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau
	.(((((..(((((...((..(((((((....((....))..)))))))..))...)))))..)))))...................(((((...(((((((((.(((((.((((((((((((.......(((((((((((((((((((.(((.(((((((((((((((((((....)))))))..((((((((.........))))))))...................)))))))))))).))).)))).))))))))))))))).......)))))))))))).))))).))))))))))))))......((((((((((((.((....)).))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1181.0	is_MIRNA
	VAL:	1.74	MeanVal:	36.9259093333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguuga-cccuguaaauaauggucaaau
            ++++++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++|++++-+++-++++++++++++
            ++++++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++-++++-+++-++++++++++++
    REV:    uauaaauugcacauacaaaccuuaccgauuuauaacuccaaagugguacaauucgggaaguugauuaucgguuua
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1724.miRNA:10407	ugcauguucggaauggcuaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1724.miRNA:10408	cauguucggaauggcuaaaaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1724.miRNA:10409	gugcauguucggaauggcuaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1724.miRNA:10410	auuugacgugcauguucggaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1724.miRNA:10411	gcauguucggaauggcuaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1724.miRNA:10412	uuugacgugcauguucggaau
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1724
	agcgguuaaccaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau
	.((((((.....(((((((((...))))))))).((((....))))........))))))...((((((((((((.(((((.((((((((((((.......(((((((((((((((((((.(((.(((((((((((((((((((....)))))))..((((((((.........))))))))...................)))))))))))).))).)))).))))))))))))))).......)))))))))))).))))).))))))))))))........((((((((((((.((....)).))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1192.0	is_MIRNA
	VAL:	6.57	MeanVal:	138.028504666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguuga-cccuguaaauaauggucaaau
            +++++---+++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++|++++-+++-++++++++++++
            +++++|||+++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++-++++-+++-++++++++++++
    REV:    cguau---aaauugcacauacaaaccuuaccgauuuauaacuccaaagugguacaauucgggaaguugauuaucgguuua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1725.miRNA:10413	ugcauguucggaauggcuaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1725.miRNA:10414	cauguucggaauggcuaaaaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1725.miRNA:10415	gugcauguucggaauggcuaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1725.miRNA:10416	gcauguucggaauggcuaaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1725.miRNA:10417	uuugacgugcauguucggaau
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1725.miRNA:10418	uugacgugcauguucggaaug
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1725
	aguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau
	.(((((((((...))))))))).(((((..........)))))....(((((...(((((((((.(((((.((((((((((((.......(((((((((((((((((((.(((.(((((((((((((((((((....)))))))..((((((((.........))))))))...................)))))))))))).))).)))).))))))))))))))).......)))))))))))).))))).))))))))))))))......((((((((((((.((....)).))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1192.1	is_MIRNA
	VAL:	6.57	MeanVal:	138.028504666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguuga-cccuguaaauaauggucaaau
            +++++---+++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++|++++-+++-++++++++++++
            +++++|||+++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++-++++-+++-++++++++++++
    REV:    cguau---aaauugcacauacaaaccuuaccgauuuauaacuccaaagugguacaauucgggaaguugauuaucgguuua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1726.miRNA:10419	ugcauguucggaauggcuaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1726.miRNA:10420	cauguucggaauggcuaaaaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1726.miRNA:10421	gugcauguucggaauggcuaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1726.miRNA:10422	gcauguucggaauggcuaaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1726.miRNA:10423	uuugacgugcauguucggaau
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1726.miRNA:10424	uugacgugcauguucggaaug
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1726
	aguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau
	.(((((((((...))))))))).(((((.((....)).)))))....(((((...(((((((((.(((((.((((((((((((.......(((((((((((((((((((.(((.(((((((((((((((((((....)))))))..((((((((.........))))))))...................)))))))))))).))).)))).))))))))))))))).......)))))))))))).))))).))))))))))))))......((((((((((((.((....)).))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1201.0	is_MIRNA
	VAL:	1.74	MeanVal:	36.9259093333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguuga-cccuguaaauaauggucaaau
            ++++++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++|++++-+++-++++++++++++
            ++++++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++-++++-+++-++++++++++++
    REV:    uauaaauugcacauacaaaccuuaccgauuuauaacuccaaagugguacaauucgggaaguugauuaucgguuua
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1727.miRNA:10425	ugcauguucggaauggcuaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1727.miRNA:10426	cauguucggaauggcuaaaaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1727.miRNA:10427	gugcauguucggaauggcuaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1727.miRNA:10428	auuugacgugcauguucggaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1727.miRNA:10429	gcauguucggaauggcuaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1727.miRNA:10430	uuugacgugcauguucggaau
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1727
	gagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau
	((((..........(((((..........))))).........((((((((((((.(((((.((((((((((((.......(((((((((((((((((((.(((.(((((((((((((((((((....)))))))..((((((((.........))))))))...................)))))))))))).))).)))).))))))))))))))).......)))))))))))).))))).))))))))))))))))....((((((((((((.((....)).))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1201.1	is_MIRNA
	VAL:	1.74	MeanVal:	36.9259093333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguuga-cccuguaaauaauggucaaau
            ++++++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++|++++-+++-++++++++++++
            ++++++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++-++++-+++-++++++++++++
    REV:    uauaaauugcacauacaaaccuuaccgauuuauaacuccaaagugguacaauucgggaaguugauuaucgguuua
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1728.miRNA:10431	ugcauguucggaauggcuaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1728.miRNA:10432	cauguucggaauggcuaaaaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1728.miRNA:10433	gugcauguucggaauggcuaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1728.miRNA:10434	auuugacgugcauguucggaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1728.miRNA:10435	gcauguucggaauggcuaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1728.miRNA:10436	uuugacgugcauguucggaau
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1728
	gagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau
	((((..........(((((.((....)).))))).........((((((((((((.(((((.((((((((((((.......(((((((((((((((((((.(((.(((((((((((((((((((....)))))))..((((((((.........))))))))...................)))))))))))).))).)))).))))))))))))))).......)))))))))))).))))).))))))))))))))))....((((((((((((.((....)).))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1208.0	is_MIRNA
	VAL:	60.51	MeanVal:	1284.48928	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaca---------ugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguuga-cccuguaaauaauggucaaau
            ++++++|||||||||+++++++++--------------------++++++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++|++++-+++-++++++++++++
            ++++++---------+++++++++-------------------|++++++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++-++++-+++-++++++++++++
    REV:    agauguucaaaauccacuuuugaauuuuaacauuuuacccucg-uauaaauugcacauacaaaccuuaccgauuuauaacuccaaagugguacaauucgggaaguugauuaucgguuua
                                                                  *********************	55:::75	46--66	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:10437	ugcauguucggaauggcuaaa
                                                                    *********************	57:::77	48--68	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:10438	cauguucggaauggcuaaaaa
                                                                 *********************	54:::74	45--65	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:10439	gugcauguucggaauggcuaa
                                                          *********************	47:::67	38--58	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:10440	auuugacgugcauguucggaa
                                                                   *********************	56:::76	47--67	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:10441	gcauguucggaauggcuaaaa
                                                           *********************	48:::68	39--59	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:10442	uuugacgugcauguucggaau
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1729
	uuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau
	.(((((((((((((((....................((((((((((((.(((((.((((((((((((.......(((((((((((((((((((.(((.(((((((((((((((((((....)))))))..((((((((.........))))))))...................)))))))))))).))).)))).))))))))))))))).......)))))))))))).))))).))))))))))))...................))))))))).........)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1208.1	is_MIRNA
	VAL:	91.08	MeanVal:	1933.38635733333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaca---------ugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguuga-cccuguaaauaauggucaaau
            ++++++|||||||||+++++++++-----------------++-++++++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++|++++-+++-++++++++++++
            ++++++---------+++++++++-----------------++|++++++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++-++++-+++-++++++++++++
    REV:    agauguucaaaauccacuuuugaauuuuaacauuuuacccucg-uauaaauugcacauacaaaccuuaccgauuuauaacuccaaagugguacaauucgggaaguugauuaucgguuua
                                                                  *********************	55:::75	46--66	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1730.miRNA:10443	ugcauguucggaauggcuaaa
                                                                    *********************	57:::77	48--68	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1730.miRNA:10444	cauguucggaauggcuaaaaa
                                                                 *********************	54:::74	45--65	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1730.miRNA:10445	gugcauguucggaauggcuaa
                                                          *********************	47:::67	38--58	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1730.miRNA:10446	auuugacgugcauguucggaa
                                                                   *********************	56:::76	47--67	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1730.miRNA:10447	gcauguucggaauggcuaaaa
                                                           *********************	48:::68	39--59	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1730.miRNA:10448	uuugacgugcauguucggaau
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1730
	uuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau
	.(((((((((((((((.................((.((((((((((((.(((((.((((((((((((.......(((((((((((((((((((.(((.(((((((((((((((((((....)))))))..((((((((.........))))))))...................)))))))))))).))).)))).))))))))))))))).......)))))))))))).))))).)))))))))))))).................))))))))).........)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1214.0	is_MIRNA
	VAL:	6.57	MeanVal:	138.028504666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguuga-cccuguaaauaauggucaaau
            +++++---+++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++|++++-+++-++++++++++++
            +++++|||+++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++-++++-+++-++++++++++++
    REV:    cguau---aaauugcacauacaaaccuuaccgauuuauaacuccaaagugguacaauucgggaaguugauuaucgguuua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1731.miRNA:10449	ugcauguucggaauggcuaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1731.miRNA:10450	cauguucggaauggcuaaaaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1731.miRNA:10451	gugcauguucggaauggcuaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1731.miRNA:10452	gcauguucggaauggcuaaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1731.miRNA:10453	uuugacgugcauguucggaau
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1731.miRNA:10454	uugacgugcauguucggaaug
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1731
	augaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau
	.(((((..........)))))....(((((...(((((((((.(((((.((((((((((((.......(((((((((((((((((((.(((.(((((((((((((((((((....)))))))..((((((((.........))))))))...................)))))))))))).))).)))).))))))))))))))).......)))))))))))).))))).))))))))))))))......((((((((((((.((....)).))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1214.1	is_MIRNA
	VAL:	6.57	MeanVal:	138.028504666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguuga-cccuguaaauaauggucaaau
            +++++---+++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++|++++-+++-++++++++++++
            +++++|||+++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++-++++-+++-++++++++++++
    REV:    cguau---aaauugcacauacaaaccuuaccgauuuauaacuccaaagugguacaauucgggaaguugauuaucgguuua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1732.miRNA:10455	ugcauguucggaauggcuaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1732.miRNA:10456	cauguucggaauggcuaaaaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1732.miRNA:10457	gugcauguucggaauggcuaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1732.miRNA:10458	gcauguucggaauggcuaaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1732.miRNA:10459	uuugacgugcauguucggaau
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1732.miRNA:10460	uugacgugcauguucggaaug
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1732
	augaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau
	.(((((.((....)).)))))....(((((...(((((((((.(((((.((((((((((((.......(((((((((((((((((((.(((.(((((((((((((((((((....)))))))..((((((((.........))))))))...................)))))))))))).))).)))).))))))))))))))).......)))))))))))).))))).))))))))))))))......((((((((((((.((....)).))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1238.0	is_MIRNA
	VAL:	6.57	MeanVal:	138.028504666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguuga-cccuguaaauaauggucaaau
            +++++---+++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++|++++-+++-++++++++++++
            +++++|||+++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++-++++-+++-++++++++++++
    REV:    cguau---aaauugcacauacaaaccuuaccgauuuauaacuccaaagugguacaauucgggaaguugauuaucgguuua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1733.miRNA:10461	ugcauguucggaauggcuaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1733.miRNA:10462	cauguucggaauggcuaaaaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1733.miRNA:10463	gugcauguucggaauggcuaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1733.miRNA:10464	gcauguucggaauggcuaaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1733.miRNA:10465	uuugacgugcauguucggaau
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1733.miRNA:10466	uugacgugcauguucggaaug
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1733
	cgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau
	.(((((...(((((((((.(((((.((((((((((((.......(((((((((((((((((((.(((.(((((((((((((((((((....)))))))..((((((((.........))))))))...................)))))))))))).))).)))).))))))))))))))).......)))))))))))).))))).))))))))))))))......((((((((((((.((....)).))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1240.0	is_MIRNA
	VAL:	2.42	MeanVal:	51.29424	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguuga-cccuguaaauaauggucaaau
            ++-++++++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++|++++-+++-++++++++++++
            ++|++++++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++-++++-+++-++++++++++++
    REV:    cg-uauaaauugcacauacaaaccuuaccgauuuauaacuccaaagugguacaauucgggaaguugauuaucgguuua
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1734.miRNA:10467	ugcauguucggaauggcuaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1734.miRNA:10468	cauguucggaauggcuaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1734.miRNA:10469	gugcauguucggaauggcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1734.miRNA:10470	auuugacgugcauguucggaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1734.miRNA:10471	gcauguucggaauggcuaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1734.miRNA:10472	uuugacgugcauguucggaau
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1734
	cguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau
	.((.((((((((((((.(((((.((((((((((((.......(((((((((((((((((((.(((.(((((((((((((((((((....)))))))..((((((((.........))))))))...................)))))))))))).))).)))).))))))))))))))).......)))))))))))).))))).))))))))))))))......((((((((((((.((....)).))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1243.0	is_MIRNA
	VAL:	1.74	MeanVal:	36.9259093333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguuga-cccuguaaauaauggucaaau
            ++++++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++|++++-+++-++++++++++++
            ++++++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++-++++-+++-++++++++++++
    REV:    uauaaauugcacauacaaaccuuaccgauuuauaacuccaaagugguacaauucgggaaguugauuaucgguuua
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1735.miRNA:10473	ugcauguucggaauggcuaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1735.miRNA:10474	cauguucggaauggcuaaaaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1735.miRNA:10475	gugcauguucggaauggcuaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1735.miRNA:10476	auuugacgugcauguucggaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1735.miRNA:10477	gcauguucggaauggcuaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1735.miRNA:10478	uuugacgugcauguucggaau
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1735
	aauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau
	.((((((((((((.(((((.((((((((((((.......(((((((((((((((((((.(((.(((((((((((((((((((....)))))))..((((((((.........))))))))...................)))))))))))).))).)))).))))))))))))))).......)))))))))))).))))).))))))))))))........((((((((((((.((....)).))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1255.0	is_MIRNA
	VAL:	1.86	MeanVal:	20.90419	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguuga-cccuguaaauaauggucaaau
            ++++++++++++-------+++++++++++++++|++++-+++-++++++++++++
            ++++++++++++-------+++++++++++++++-++++-+++-++++++++++++
    REV:    ccuuaccgauuuauaacuccaaagugguacaauucgggaaguugauuaucgguuua
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1736.miRNA:10479	aauggcuaaaaagucauguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1736.miRNA:10480	gaauggcuaaaaagucauguu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1736.miRNA:10481	auggcuaaaaagucauguuuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1736.miRNA:10482	uggcuaaaaagucauguuuca
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1736.miRNA:10483	uaaaaagucauguuucauuau
                                               *********************	36:::56	35--55	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1736.miRNA:10484	cccuguaaauaauggucaaau
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1736
	gcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau
	(((((((.((((((((((((.......(((((((((((((((((((.(((.(((((((((((((((((((....)))))))..((((((((.........))))))))...................)))))))))))).))).)))).))))))))))))))).......)))))))))))).(((......))).)))))))......((((((((((((.((....)).))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1607.0	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	74.926653	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuggcuauuauuug-aagggcuuuacgc-gauaagaucaa--auuuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccg---------uuuuagaauuuuca
            ++++++++++++++++|+++++--+++++-|++++++++---||+++++--++++++++-++++-++++++++++++++-++-++|||||||||++++++++++++++
            ++++++++++++++++-+++++||+++++--++++++++-----+++++-|++++++++-++++-++++++++++++++|++-++---------++++++++++++++
    REV:    uaaacugguaauaaauguuccc--aguguuauuauuuugaacuguaaaau-cgguaaggcuuguacgugcaguuuauaa-ugcgcuaaacuuuuaaaauuuuaaaagu
                                                                      *********************	59:::79	55--75	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1737.miRNA:10485	ccaacaggcacgucaaauauu
                                                                  *********************	55:::75	51--71	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1737.miRNA:10486	auucccaacaggcacgucaaa
                                                                     *********************	58:::78	54--74	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1737.miRNA:10487	cccaacaggcacgucaaauau
                                                                    *********************	57:::77	53--73	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1737.miRNA:10488	ucccaacaggcacgucaaaua
                                                                   *********************	56:::76	52--72	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1737.miRNA:10489	uucccaacaggcacgucaaau
                                                                        *********************	61:::81	57--77	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1737.miRNA:10490	aacaggcacgucaaauauuca
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1737
	aguuucguuacagugaccccuguaaauaauggucaaaugaaauaaaaauucaauuuuacucgauauuauuuuaaaguguuaagaaauauuauugaaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauaagaucaaauuuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccguuuuagaauuuucagcuuucgccuaaaauuuguaaauuuccaaagggauuaaccaguggggguuaacuaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuuaaaauuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaugucaaguuuuauuauugugacccuuguaaauaauggucaaauaaauugaaaaaugaauuu
	.((((((((....(((((............)))))))))))))..(((((((.((((..((((((.((((((..........)))))).)))))).....(((((((((((((((((((((..(((((.((((((((...(((((..((((((((.((((.((((((((((((((.((.((((((((((((((((.................((.(((..(((..((......))..)))..))).))..(((((((((...))))))))).)))))))))))))).........)).)))))))))))))))).)))).)))))))).))))).....))))))))..)))))))))).))))))))))))))))......)))).)))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1651.0	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	74.926653	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuggcuauuauuug-aagggcuuuacgc-gauaagaucaa--auuuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccg---------uuuuagaauuuuca
            ++++++++++++++++|+++++--+++++-|++++++++---||+++++--++++++++-++++-++++++++++++++-++-++|||||||||++++++++++++++
            ++++++++++++++++-+++++||+++++--++++++++-----+++++-|++++++++-++++-++++++++++++++|++-++---------++++++++++++++
    REV:    uaaacugguaauaaauguuccc--aguguuauuauuuugaacuguaaaau-cgguaaggcuuguacgugcaguuuauaa-ugcgcuaaacuuuuaaaauuuuaaaagu
                                                                      *********************	59:::79	55--75	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1738.miRNA:10491	ccaacaggcacgucaaauauu
                                                                  *********************	55:::75	51--71	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1738.miRNA:10492	auucccaacaggcacgucaaa
                                                                     *********************	58:::78	54--74	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1738.miRNA:10493	cccaacaggcacgucaaauau
                                                                    *********************	57:::77	53--73	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1738.miRNA:10494	ucccaacaggcacgucaaaua
                                                                   *********************	56:::76	52--72	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1738.miRNA:10495	uucccaacaggcacgucaaau
                                                                        *********************	61:::81	57--77	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1738.miRNA:10496	aacaggcacgucaaauauuca
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1738
	aaaauucaauuuuacucgauauuauuuuaaaguguuaagaaauauuauugaaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauaagaucaaauuuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccguuuuagaauuuucagcuuucgccuaaaauuuguaaauuuccaaagggauuaaccaguggggguuaacuaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuuaaaauuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaugucaaguuuuauuauugugacccuuguaaauaauggucaaauaaauugaaaaaugaauuu
	.(((((((.((((..((((((.((((((..........)))))).)))))).....(((((((((((((((((((((..(((((.((((((((...(((((..((((((((.((((.((((((((((((((.((.((((((((((((((((.................((.(((..(((..((......))..)))..))).))..(((((((((...))))))))).)))))))))))))).........)).)))))))))))))))).)))).)))))))).))))).....))))))))..)))))))))).))))))))))))))))......)))).)))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1654.0	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	74.926653	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuggcuauuauuug-aagggcuuuacgc-gauaagaucaa--auuuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccg---------uuuuagaauuuuca
            ++++++++++++++++|+++++--+++++-|++++++++---||+++++--++++++++-++++-++++++++++++++-++-++|||||||||++++++++++++++
            ++++++++++++++++-+++++||+++++--++++++++-----+++++-|++++++++-++++-++++++++++++++|++-++---------++++++++++++++
    REV:    uaaacugguaauaaauguuccc--aguguuauuauuuugaacuguaaaau-cgguaaggcuuguacgugcaguuuauaa-ugcgcuaaacuuuuaaaauuuuaaaagu
                                                                      *********************	59:::79	55--75	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1739.miRNA:10497	ccaacaggcacgucaaauauu
                                                                  *********************	55:::75	51--71	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1739.miRNA:10498	auucccaacaggcacgucaaa
                                                                     *********************	58:::78	54--74	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1739.miRNA:10499	cccaacaggcacgucaaauau
                                                                    *********************	57:::77	53--73	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1739.miRNA:10500	ucccaacaggcacgucaaaua
                                                                   *********************	56:::76	52--72	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1739.miRNA:10501	uucccaacaggcacgucaaau
                                                                        *********************	61:::81	57--77	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1739.miRNA:10502	aacaggcacgucaaauauuca
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1739
	auucaauuuuacucgauauuauuuuaaaguguuaagaaauauuauugaaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauaagaucaaauuuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccguuuuagaauuuucagcuuucgccuaaaauuuguaaauuuccaaagggauuaaccaguggggguuaacuaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuuaaaauuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaugucaaguuuuauuauugugacccuuguaaauaauggucaaauaaauugaaa
	.((((((((...((((((.((((((..........)))))).)))))).....(((((((((((((((((((((..(((((.((((((((...(((((..((((((((.((((.((((((((((((((.((.((((((((((((((((.................((.(((..(((..((......))..)))..))).))..(((((((((...))))))))).)))))))))))))).........)).)))))))))))))))).)))).)))))))).))))).....))))))))..)))))))))).)))))))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1664.0	is_MIRNA
	VAL:	4.51	MeanVal:	57.9182025	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuauuga--aguugauuuggcuauuauuug-aagggcuuuacgc-gauaagaucaa--auuuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccg---------uuuuagaauuuuca
            +++++--||++++-++++++++++++++++|+++++--+++++-|++++++++---||+++++--++++++++-++++-++++++++++++++-++-++|||||||||++++++++++++++
            +++++----++++-++++++++++++++++-+++++||+++++--++++++++-----+++++-|++++++++-++++-++++++++++++++|++-++---------++++++++++++++
    REV:    aguaaaaaguuaaauaaacugguaauaaauguuccc--aguguuauuauuuugaacuguaaaau-cgguaaggcuuguacgugcaguuuauaa-ugcgcuaaacuuuuaaaauuuuaaaagu
                                                                                    *********************	73:::93	67--87	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1740.miRNA:10503	ccaacaggcacgucaaauauu
                                                                                   *********************	72:::92	66--86	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1740.miRNA:10504	cccaacaggcacgucaaauau
                                                                                *********************	69:::89	63--83	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1740.miRNA:10505	auucccaacaggcacgucaaa
                                                                                  *********************	71:::91	65--85	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1740.miRNA:10506	ucccaacaggcacgucaaaua
                                                                                 *********************	70:::90	64--84	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1740.miRNA:10507	uucccaacaggcacgucaaau
                                                                                      *********************	75:::95	69--89	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1740.miRNA:10508	aacaggcacgucaaauauuca
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1740
	acucgauauuauuuuaaaguguuaagaaauauuauugaaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauaagaucaaauuuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccguuuuagaauuuucagcuuucgccuaaaauuuguaaauuuccaaagggauuaaccaguggggguuaacuaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuuaaaauuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaugucaaguuuuauuauugugacccuuguaaauaauggucaaauaaauugaaaaaugaa
	.((..(((((.......)))))..)).....(((((..((((.(((((((((((((((((((((..(((((.((((((((...(((((..((((((((.((((.((((((((((((((.((.((((((((((((((((.................((.(((..(((..((......))..)))..))).))..(((((((((...))))))))).)))))))))))))).........)).)))))))))))))))).)))).)))))))).))))).....))))))))..)))))))))).)))))))))))))))).))))....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1671.0	is_MIRNA
	VAL:	6.36	MeanVal:	81.788652	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguugauuuggcuauuauuug-aagggcuuuacgc-gauaagaucaa--auuuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccg---------uuuuagaauuuuca
            ++++-++++++++++++++++|+++++--+++++-|++++++++---||+++++--++++++++-++++-++++++++++++++-++-++|||||||||++++++++++++++
            ++++-++++++++++++++++-+++++||+++++--++++++++-----+++++-|++++++++-++++-++++++++++++++|++-++---------++++++++++++++
    REV:    uuaaauaaacugguaauaaauguuccc--aguguuauuauuuugaacuguaaaau-cgguaaggcuuguacgugcaguuuauaa-ugcgcuaaacuuuuaaaauuuuaaaagu
                                                                           *********************	64:::84	60--80	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1741.miRNA:10509	ccaacaggcacgucaaauauu
                                                                         *********************	62:::82	58--78	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1741.miRNA:10510	ucccaacaggcacgucaaaua
                                                                       *********************	60:::80	56--76	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1741.miRNA:10511	auucccaacaggcacgucaaa
                                                                          *********************	63:::83	59--79	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1741.miRNA:10512	cccaacaggcacgucaaauau
                                                                        *********************	61:::81	57--77	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1741.miRNA:10513	uucccaacaggcacgucaaau
                                                                             *********************	66:::86	62--82	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1741.miRNA:10514	aacaggcacgucaaauauuca
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1741
	auuauuuuaaaguguuaagaaauauuauugaaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauaagaucaaauuuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccguuuuagaauuuucagcuuucgccuaaaauuuguaaauuuccaaagggauuaaccaguggggguuaacuaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuuaaaauuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaugucaaguuuuauuauugugacccuuguaaauaauggucaaauaaauugaaaaaugaa
	.(((((((..((((((....)))))).....((((.(((((((((((((((((((((..(((((.((((((((...(((((..((((((((.((((.((((((((((((((.((.((((((((((((((((.................((.(((..(((..((......))..)))..))).))..(((((((((...))))))))).)))))))))))))).........)).)))))))))))))))).)))).)))))))).))))).....))))))))..)))))))))).)))))))))))))))).))))..))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1674.0	is_MIRNA
	VAL:	4.51	MeanVal:	57.9182025	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuauuga--aguugauuuggcuauuauuug-aagggcuuuacgc-gauaagaucaa--auuuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccg---------uuuuagaauuuuca
            +++++--||++++-++++++++++++++++|+++++--+++++-|++++++++---||+++++--++++++++-++++-++++++++++++++-++-++|||||||||++++++++++++++
            +++++----++++-++++++++++++++++-+++++||+++++--++++++++-----+++++-|++++++++-++++-++++++++++++++|++-++---------++++++++++++++
    REV:    aguaaaaaguuaaauaaacugguaauaaauguuccc--aguguuauuauuuugaacuguaaaau-cgguaaggcuuguacgugcaguuuauaa-ugcgcuaaacuuuuaaaauuuuaaaagu
                                                                                    *********************	73:::93	67--87	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1742.miRNA:10515	ccaacaggcacgucaaauauu
                                                                                   *********************	72:::92	66--86	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1742.miRNA:10516	cccaacaggcacgucaaauau
                                                                                *********************	69:::89	63--83	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1742.miRNA:10517	auucccaacaggcacgucaaa
                                                                                  *********************	71:::91	65--85	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1742.miRNA:10518	ucccaacaggcacgucaaaua
                                                                                 *********************	70:::90	64--84	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1742.miRNA:10519	uucccaacaggcacgucaaau
                                                                                      *********************	75:::95	69--89	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1742.miRNA:10520	aacaggcacgucaaauauuca
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1742
	auuuuaaaguguuaagaaauauuauugaaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauaagaucaaauuuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccguuuuagaauuuucagcuuucgccuaaaauuuguaaauuuccaaagggauuaaccaguggggguuaacuaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuuaaaauuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaugucaaguuuuauuauugugacccuuguaaauaauggucaaauaaauugaaaaaugaa
	.((((((....))))))....(((((..((((.(((((((((((((((((((((..(((((.((((((((...(((((..((((((((.((((.((((((((((((((.((.((((((((((((((((.................((.(((..(((..((......))..)))..))).))..(((((((((...))))))))).)))))))))))))).........)).)))))))))))))))).)))).)))))))).))))).....))))))))..)))))))))).)))))))))))))))).))))....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1694.0	is_MIRNA
	VAL:	4.51	MeanVal:	57.9182025	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuauuga--aguugauuuggcuauuauuug-aagggcuuuacgc-gauaagaucaa--auuuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccg---------uuuuagaauuuuca
            +++++--||++++-++++++++++++++++|+++++--+++++-|++++++++---||+++++--++++++++-++++-++++++++++++++-++-++|||||||||++++++++++++++
            +++++----++++-++++++++++++++++-+++++||+++++--++++++++-----+++++-|++++++++-++++-++++++++++++++|++-++---------++++++++++++++
    REV:    aguaaaaaguuaaauaaacugguaauaaauguuccc--aguguuauuauuuugaacuguaaaau-cgguaaggcuuguacgugcaguuuauaa-ugcgcuaaacuuuuaaaauuuuaaaagu
                                                                                    *********************	73:::93	67--87	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1743.miRNA:10521	ccaacaggcacgucaaauauu
                                                                                   *********************	72:::92	66--86	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1743.miRNA:10522	cccaacaggcacgucaaauau
                                                                                *********************	69:::89	63--83	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1743.miRNA:10523	auucccaacaggcacgucaaa
                                                                                  *********************	71:::91	65--85	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1743.miRNA:10524	ucccaacaggcacgucaaaua
                                                                                 *********************	70:::90	64--84	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1743.miRNA:10525	uucccaacaggcacgucaaau
                                                                                      *********************	75:::95	69--89	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1743.miRNA:10526	aacaggcacgucaaauauuca
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1743
	auuauugaaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauaagaucaaauuuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccguuuuagaauuuucagcuuucgccuaaaauuuguaaauuuccaaagggauuaaccaguggggguuaacuaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuuaaaauuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaugucaaguuuuauuauugugacccuuguaaauaauggucaaauaaauugaaaaaugaa
	.(((((..((((.(((((((((((((((((((((..(((((.((((((((...(((((..((((((((.((((.((((((((((((((.((.((((((((((((((((.................((.(((..(((..((......))..)))..))).))..(((((((((...))))))))).)))))))))))))).........)).)))))))))))))))).)))).)))))))).))))).....))))))))..)))))))))).)))))))))))))))).))))....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1701.0	is_MIRNA
	VAL:	6.36	MeanVal:	81.788652	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguugauuuggcuauuauuug-aagggcuuuacgc-gauaagaucaa--auuuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccg---------uuuuagaauuuuca
            ++++-++++++++++++++++|+++++--+++++-|++++++++---||+++++--++++++++-++++-++++++++++++++-++-++|||||||||++++++++++++++
            ++++-++++++++++++++++-+++++||+++++--++++++++-----+++++-|++++++++-++++-++++++++++++++|++-++---------++++++++++++++
    REV:    uuaaauaaacugguaauaaauguuccc--aguguuauuauuuugaacuguaaaau-cgguaaggcuuguacgugcaguuuauaa-ugcgcuaaacuuuuaaaauuuuaaaagu
                                                                           *********************	64:::84	60--80	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1744.miRNA:10527	ccaacaggcacgucaaauauu
                                                                         *********************	62:::82	58--78	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1744.miRNA:10528	ucccaacaggcacgucaaaua
                                                                       *********************	60:::80	56--76	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1744.miRNA:10529	auucccaacaggcacgucaaa
                                                                          *********************	63:::83	59--79	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1744.miRNA:10530	cccaacaggcacgucaaauau
                                                                        *********************	61:::81	57--77	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1744.miRNA:10531	uucccaacaggcacgucaaau
                                                                             *********************	66:::86	62--82	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1744.miRNA:10532	aacaggcacgucaaauauuca
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1744
	aaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauaagaucaaauuuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccguuuuagaauuuucagcuuucgccuaaaauuuguaaauuuccaaagggauuaaccaguggggguuaacuaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuuaaaauuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaugucaaguuuuauuauugugacccuuguaaauaauggucaaauaaauug
	.((((.(((((((((((((((((((((..(((((.((((((((...(((((..((((((((.((((.((((((((((((((.((.((((((((((((((((.................((.(((..(((..((......))..)))..))).))..(((((((((...))))))))).)))))))))))))).........)).)))))))))))))))).)))).)))))))).))))).....))))))))..)))))))))).)))))))))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1706.0	is_MIRNA
	VAL:	5.83	MeanVal:	74.926653	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuggcuauuauuug-aagggcuuuacgc-gauaagaucaa--auuuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccg---------uuuuagaauuuuca
            ++++++++++++++++|+++++--+++++-|++++++++---||+++++--++++++++-++++-++++++++++++++-++-++|||||||||++++++++++++++
            ++++++++++++++++-+++++||+++++--++++++++-----+++++-|++++++++-++++-++++++++++++++|++-++---------++++++++++++++
    REV:    uaaacugguaauaaauguuccc--aguguuauuauuuugaacuguaaaau-cgguaaggcuuguacgugcaguuuauaa-ugcgcuaaacuuuuaaaauuuuaaaagu
                                                                      *********************	59:::79	55--75	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1745.miRNA:10533	ccaacaggcacgucaaauauu
                                                                  *********************	55:::75	51--71	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1745.miRNA:10534	auucccaacaggcacgucaaa
                                                                     *********************	58:::78	54--74	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1745.miRNA:10535	cccaacaggcacgucaaauau
                                                                    *********************	57:::77	53--73	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1745.miRNA:10536	ucccaacaggcacgucaaaua
                                                                   *********************	56:::76	52--72	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1745.miRNA:10537	uucccaacaggcacgucaaau
                                                                        *********************	61:::81	57--77	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1745.miRNA:10538	aacaggcacgucaaauauuca
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1745
	gauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauaagaucaaauuuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccguuuuagaauuuucagcuuucgccuaaaauuuguaaauuuccaaagggauuaaccaguggggguuaacuaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuuaaaauuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaugucaaguuuuauuauugugacccuuguaaauaauggucaaaua
	.(((((((((((((((((((((..(((((.((((((((...(((((..((((((((.((((.((((((((((((((.((.((((((((((((((((.................((.(((..(((..((......))..)))..))).))..(((((((((...))))))))).)))))))))))))).........)).)))))))))))))))).)))).)))))))).))))).....))))))))..)))))))))).)))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1722.0	is_MIRNA
	VAL:	3.51	MeanVal:	45.1480455	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagggcuuuacgc-gauaagaucaa--auuuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccg---------uuuuagaauuuuca
            +++++--+++++-|++++++++---||+++++--++++++++-++++-++++++++++++++-++-++|||||||||++++++++++++++
            +++++||+++++--++++++++-----+++++-|++++++++-++++-++++++++++++++|++-++---------++++++++++++++
    REV:    uuccc--aguguuauuauuuugaacuguaaaau-cgguaaggcuuguacgugcaguuuauaa-ugcgcuaaacuuuuaaaauuuuaaaagu
                                                     *********************	42:::62	39--59	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1746.miRNA:10539	ccaacaggcacgucaaauauu
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1746.miRNA:10540	cccaacaggcacgucaaauau
                                                   *********************	40:::60	37--57	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1746.miRNA:10541	ucccaacaggcacgucaaaua
                                                 *********************	38:::58	35--55	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1746.miRNA:10542	auucccaacaggcacgucaaa
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1746.miRNA:10543	uucccaacaggcacgucaaau
                                                       *********************	44:::64	41--61	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1746.miRNA:10544	aacaggcacgucaaauauuca
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1746
	gaagggcuuuacgcgauaagaucaaauuuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccguuuuagaauuuucagcuuucgccuaaaauuuguaaauuuccaaagggauuaaccaguggggguuaacuaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuuaaaauuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaugucaaguuuuauuauugugacccuuguaaauaauggucaaauaaauugaa
	.(((((..(((((.((((((((...(((((..((((((((.((((.((((((((((((((.((.((((((((((((((((.................((.(((..(((..((......))..)))..))).))..(((((((((...))))))))).)))))))))))))).........)).)))))))))))))))).)))).)))))))).))))).....))))))))..))))))))))...........((((.....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1746.0	is_MIRNA
	VAL:	5.55	MeanVal:	71.4082395	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccg---------uuuuagaauuuuca
            +++++--++++++++-++++-++++++++++++++-++-++|||||||||++++++++++++++
            +++++-|++++++++-++++-++++++++++++++|++-++---------++++++++++++++
    REV:    uaaaau-cgguaaggcuuguacgugcaguuuauaa-ugcgcuaaacuuuuaaaauuuuaaaagu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1747.miRNA:10545	ccaacaggcacgucaaauauu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1747.miRNA:10546	cccaacaggcacgucaaauau
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1747.miRNA:10547	ucccaacaggcacgucaaaua
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1747.miRNA:10548	auucccaacaggcacgucaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1747.miRNA:10549	uucccaacaggcacgucaaau
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1747.miRNA:10550	aacaggcacgucaaauauuca
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1747
	aauuuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccguuuuagaauuuucagcuuucgccuaaaauuuguaaauuuccaaagggauuaaccaguggggguuaacuaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuuaaaauuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaugucaaguuuuauuauugugacccuuguaaauaauggucaaauaaauugaaaaaugaa
	.(((((..((((((((.((((.((((((((((((((.((.((((((((((((((((.................((.(((..(((..((......))..)))..))).))..(((((((((...))))))))).)))))))))))))).........)).)))))))))))))))).)))).)))))))).))))).(((..((((((((((.(((((.(((....))).))))))))))..)))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1748.0	is_MIRNA
	VAL:	6.30	MeanVal:	81.043062	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccg---------uuuuagaauuuuca
            ++++-++++++++-++++-++++++++++++++-++-++|||||||||++++++++++++++
            ++++-++++++++-++++-++++++++++++++|++-++---------++++++++++++++
    REV:    aaaaucgguaaggcuuguacgugcaguuuauaa-ugcgcuaaacuuuuaaaauuuuaaaagu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1748.miRNA:10551	ccaacaggcacgucaaauauu
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1748.miRNA:10552	cccaacaggcacgucaaauau
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1748.miRNA:10553	ucccaacaggcacgucaaaua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1748.miRNA:10554	auucccaacaggcacgucaaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1748.miRNA:10555	uucccaacaggcacgucaaau
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1748.miRNA:10556	aacaggcacgucaaauauuca
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1748
	uuuuuugucauucccaacaggcacgucaaauauucacccguuuuagaauuuucagcuuucgccuaaaauuuguaaauuuccaaagggauuaaccaguggggguuaacuaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuuaaaauuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaugucaaguuuuauuauugugacccuuguaaauaauggucaaauaaauugaaaaaugaa
	.((((.((((((((.((((.((((((((((((((.((.((((((((((((((((.................((.(((..(((..((......))..)))..))).))..(((((((((...))))))))).)))))))))))))).........)).)))))))))))))))).)))).)))))))).))))..(((..((((((((((.(((((.(((....))).))))))))))..)))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.1754.0	is_MIRNA
	VAL:	3.85	MeanVal:	49.4596125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucauucccaacaggcacgucaaauauucacccg---------uuuuagaauuuuca
            ++++++++-++++-++++++++++++++-++-++|||||||||++++++++++++++
            ++++++++-++++-++++++++++++++|++-++---------++++++++++++++
    REV:    cgguaaggcuuguacgugcaguuuauaa-ugcgcuaaacuuuuaaaauuuuaaaagu
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1749.miRNA:10557	ccaacaggcacgucaaauauu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1749.miRNA:10558	auucccaacaggcacgucaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1749.miRNA:10559	ucccaacaggcacgucaaaua
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1749.miRNA:10560	cccaacaggcacgucaaauau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1749.miRNA:10561	uucccaacaggcacgucaaau
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1749.miRNA:10562	aacaggcacgucaaauauuca
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1749
	gucauucccaacaggcacgucaaauauucacccguuuuagaauuuucagcuuucgccuaaaauuuguaaauuuccaaagggauuaaccaguggggguuaacuaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuuaaaauuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaugucaaguuuuauuauugugacccuuguaaauaauggucaaauaaauugaaaaaugaa
	((((((((.((((.((((((((((((((.((.((((((((((((((((.................((.(((..(((..((......))..)))..))).))..(((((((((...))))))))).)))))))))))))).........)).)))))))))))))))).)))).)))))))).......(((..((((((((((.(((((.(((....))).))))))))))..)))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.2111.0	is_MIRNA
	VAL:	103.84	MeanVal:	2055.504882	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucauugcaaacaugcaugucaaauauuagccaauaugaa-------aaauuuuaaaac-aaaauuguuaauuucaauag
            ++++++-++++++-+++++++++++++++++++++-++++|||||||+++++++-----|+++++-++--+++++-++++
            ++++++-++++++-+++++++++++++++++++++-++++-------+++++++------+++++-++--+++++-++++
    REV:    caguaaaguuuguucguacaguuuauaauugguuaaacuuuuaaaacuuuaaaaaaacauuuuuaccagcuaaagguauc
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1750.miRNA:10563	aaacaugcaugucaaauauua
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1750.miRNA:10564	caaacaugcaugucaaauauu
                                                                     *********************	58:::78	51--70	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1750.miRNA:10565	ac-aaaauuguuaauuucaau
                                                           *********************	48:::68	41--60	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1750.miRNA:10566	aaauuuuaaaac-aaaauugu
                                                                      *********************	59:::79	52--71	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1750.miRNA:10567	c-aaaauuguuaauuucaaua
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1750.miRNA:10568	aacaugcaugucaaauauuag
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1750
	gucaaauaugcacuuaugucauugcaaacaugcaugucaaauauuagccaauaugaaaaauuuuaaaacaaaauuguuaauuucaauaggguuaagcuauggaaaucgaccauuuuuacaaaaaaauuucaaaauuuucaaauugguuaauauuugacaugcuuguuugaaaugacuaaaaauuaaguuucaucaugauaacucguguaaauaaugaccaaacgugguuaaaaauuaauuuuacucgauguuauuuuagcauguuugaaauuguuuuuuacuacauuuggcauuuauuugaa
	.((((((((((((....((((((.((((((.(((((((((((((((((((((.(((((((((((.....(((((.((..(((((.((((.......)))).)))))..)).)))))......))))))).......)))).))))))))))))))))))))).)))))).)))))).........((((((.....)).)))).)))))...((((.(((((.((((.((((((.((((((((..((.(((((...)))))))..)))))))).)))))))))).)))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.2128.0	is_MIRNA
	VAL:	103.84	MeanVal:	2055.504882	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucauugcaaacaugcaugucaaauauuagccaauaugaa-------aaauuuuaaaac-aaaauuguuaauuucaauag
            ++++++-++++++-+++++++++++++++++++++-++++|||||||+++++++-----|+++++-++--+++++-++++
            ++++++-++++++-+++++++++++++++++++++-++++-------+++++++------+++++-++--+++++-++++
    REV:    caguaaaguuuguucguacaguuuauaauugguuaaacuuuuaaaacuuuaaaaaaacauuuuuaccagcuaaagguauc
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1751.miRNA:10569	aaacaugcaugucaaauauua
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1751.miRNA:10570	caaacaugcaugucaaauauu
                                                                     *********************	58:::78	51--70	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1751.miRNA:10571	ac-aaaauuguuaauuucaau
                                                           *********************	48:::68	41--60	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1751.miRNA:10572	aaauuuuaaaac-aaaauugu
                                                                      *********************	59:::79	52--71	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1751.miRNA:10573	c-aaaauuguuaauuucaaua
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1751.miRNA:10574	aacaugcaugucaaauauuag
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1751
	gucauugcaaacaugcaugucaaauauuagccaauaugaaaaauuuuaaaacaaaauuguuaauuucaauaggguuaagcuauggaaaucgaccauuuuuacaaaaaaauuucaaaauuuucaaauugguuaauauuugacaugcuuguuugaaaugacuaaaaauuaaguuucaucaugauaacucguguaaauaaugaccaaacgugguuaaaaauuaauuuuacucgauguuauuuuagcauguuugaaauuguuuuuuacuacauuuggcauuuauuugaagggcuuaac
	((((((.((((((.(((((((((((((((((((((.(((((((((((.....(((((.((..(((((.((((.......)))).)))))..)).)))))......))))))).......)))).))))))))))))))))))))).)))))).))))))......((((((((...(((((....)))))(((((((((.(((((.((((.((((((.((((((((..((.(((((...)))))))..)))))))).)))))))))).))))))))).)))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.588.0	is_MIRNA
	VAL:	6.57	MeanVal:	138.028504666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguuga-cccuguaaauaauggucaaau
            +++++---+++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++|++++-+++-++++++++++++
            +++++|||+++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++-++++-+++-++++++++++++
    REV:    cguau---aaauugcacauacaaaccuuaccgauuuauaacuccaaagugguacaauucgggaaguugauuaucgguuua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1752.miRNA:10575	ugcauguucggaauggcuaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1752.miRNA:10576	cauguucggaauggcuaaaaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1752.miRNA:10577	gugcauguucggaauggcuaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1752.miRNA:10578	gcauguucggaauggcuaaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1752.miRNA:10579	uuugacgugcauguucggaau
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1752.miRNA:10580	uugacgugcauguucggaaug
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1752
	cgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagauuucgaaagggguuaaacuuuagacaugagcuaguuugacauuaaaauuuuuaaauugucaaauaguauaauaguugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuucguuacagugaccccuguaaauaauggu
	.(((((...(((((((((.(((((.((((((((((((.......(((((((((((((((((((.(((.(((((((((((((((((((....)))))))..((((((((.........))))))))...................)))))))))))).))).)))).))))))))))))))).......)))))))))))).))))).))))))))))))))..(((((((((.....((((((((.....))))))))...........((((((((.......(((...(((((.((((((((..............((((((.((......)).))))))...)))).)))).))))).....)))..((......))..)))))))))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.590.0	is_MIRNA
	VAL:	2.42	MeanVal:	51.29424	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguuga-cccuguaaauaauggucaaau
            ++-++++++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++|++++-+++-++++++++++++
            ++|++++++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++-++++-+++-++++++++++++
    REV:    cg-uauaaauugcacauacaaaccuuaccgauuuauaacuccaaagugguacaauucgggaaguugauuaucgguuua
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1753.miRNA:10581	ugcauguucggaauggcuaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1753.miRNA:10582	cauguucggaauggcuaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1753.miRNA:10583	gugcauguucggaauggcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1753.miRNA:10584	auuugacgugcauguucggaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1753.miRNA:10585	gcauguucggaauggcuaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1753.miRNA:10586	uuugacgugcauguucggaau
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1753
	cguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagauuucgaaagggguuaaacuuuagacaugagcuaguuugacauuaaaauuuuuaaauugucaaauaguauaauaguugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuucguuacagugaccccuguaaauaauggu
	.((.((((((((((((.(((((.((((((((((((.......(((((((((((((((((((.(((.(((((((((((((((((((....)))))))..((((((((.........))))))))...................)))))))))))).))).)))).))))))))))))))).......)))))))))))).))))).))))))))))))))..(((((((((.....((((((((.....))))))))...........((((((((.......(((...(((((.((((((((..............((((((.((......)).))))))...)))).)))).))))).....)))..((......))..)))))))))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3591.593.0	is_MIRNA
	VAL:	1.74	MeanVal:	36.9259093333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguuga-cccuguaaauaauggucaaau
            ++++++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++|++++-+++-++++++++++++
            ++++++++++++-+++++-++++++++++++-------+++++++++++++++-++++-+++-++++++++++++
    REV:    uauaaauugcacauacaaaccuuaccgauuuauaacuccaaagugguacaauucgggaaguugauuaucgguuua
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1754.miRNA:10587	ugcauguucggaauggcuaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1754.miRNA:10588	cauguucggaauggcuaaaaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1754.miRNA:10589	gugcauguucggaauggcuaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1754.miRNA:10590	auuugacgugcauguucggaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1754.miRNA:10591	gcauguucggaauggcuaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1754.miRNA:10592	uuugacgugcauguucggaau
>>scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1754
	aauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagauuucgaaagggguuaaacuuuagacaugagcuaguuugacauuaaaauuuuuaaauugucaaauaguauaauaguugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuucguuacagugaccccuguaaauaauggu
	.((((((((((((.(((((.((((((((((((.......(((((((((((((((((((.(((.(((((((((((((((((((....)))))))..((((((((.........))))))))...................)))))))))))).))).)))).))))))))))))))).......)))))))))))).))))).))))))))))))....(((((((((.....((((((((.....))))))))...........((((((((.......(((...(((((.((((((((..............((((((.((......)).))))))...)))).)))).))))).....)))..((......))..)))))))))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3626.10.0	is_MIRNA
	VAL:	7.78	MeanVal:	180.65971	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuguu-acaucauuugaccauuauuuauaaaga-uaccauaaugaaacaug-auuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            +++++-|++-+++++++++-+++++---------|++-+++--++++++---|++++++------++++-+++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            +++++--++-+++++++++-+++++----------++-+++--++++++----++++++------++++|+++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    aaacauuugaaguaaacugauaauauacuucccggauuguaccacuuuggagauaaaaacaguaagggu-uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
                       *********************	12:::32	11--31	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1755.miRNA:10593	cauuugaccauuauuuauaaa
                      *********************	11:::31	10--30	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1755.miRNA:10594	ucauuugaccauuauuuauaa
                        *********************	13:::33	12--32	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1755.miRNA:10595	auuugaccauuauuuauaaag
                                                                                  *********************	71:::91	68--88	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1755.miRNA:10596	acaugcaugucaaauauuagc
                                                                                *********************	69:::89	66--86	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1755.miRNA:10597	auacaugcaugucaaauauua
                         *********************	14:::34	13--33	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1755.miRNA:10598	uuugaccauuauuuauaaaga
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1755
	agucaaaugaaguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu
	.(((((((((.(((((((.......((((..(((((((.........((((((.......(((((.((.(((((((((.(((((.........((.(((..((((((...((((((......((((.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).)))))))))......))))))....))))))..))).))..........))))).))))))))).))..)))))..(((((((((..(((.....))).....)))))))))))))))..........)))))))..))))...........((((......))))..))))))).)))))))))..................(((((((...))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3626.105.0	is_MIRNA
	VAL:	9.79	MeanVal:	210.976341333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauaaugaaacaug-auuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            +++--++++++---|++++++------++++-+++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            +++--++++++----++++++------++++|+++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    guaccacuuuggagauaaaaacaguaagggu-uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756.miRNA:10599	acaugcaugucaaauauuagc
                                          *********************	31:::51	30--50	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756.miRNA:10600	auacaugcaugucaaauauua
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756.miRNA:10601	aaauauuagccaauuugaaaa
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756.miRNA:10602	caugucaaauauuagccaauu
                                                        *********************	45:::65	44--64	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756.miRNA:10603	aauauuagccaauuugaaaau
                                           *********************	32:::52	31--51	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756.miRNA:10604	uacaugcaugucaaauauuag
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756
	ccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu
	.(((..((((((...((((((......((((.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).)))))))))......))))))....))))))..)))...((((((....(((((.(((((((((.(((.((((((...((((((...(((.....)))........(((((.....))))).)))))).))))))..)))............((((......))))..........))))))))).)))))....)).)))).(((((((...))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3626.105.1	is_MIRNA
	VAL:	9.79	MeanVal:	210.976341333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauaaugaaacaug-auuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            +++--++++++---|++++++------++++-+++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            +++--++++++----++++++------++++|+++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    guaccacuuuggagauaaaaacaguaagggu-uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757.miRNA:10605	acaugcaugucaaauauuagc
                                          *********************	31:::51	30--50	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757.miRNA:10606	auacaugcaugucaaauauua
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757.miRNA:10607	aaauauuagccaauuugaaaa
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757.miRNA:10608	caugucaaauauuagccaauu
                                                        *********************	45:::65	44--64	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757.miRNA:10609	aauauuagccaauuugaaaau
                                           *********************	32:::52	31--51	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757.miRNA:10610	uacaugcaugucaaauauuag
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757
	ccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu
	.(((..((((((...((((((......((((.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).)))))))))......))))))....))))))..)))...((((((....(((((.(((((((((.(((...((((((((((((((..(((.....))).....((((((((..................)))))))).................)))))))...))))))).))).))))))))).)))))....)).)))).(((((((...))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3626.113.0	is_MIRNA
	VAL:	6.40	MeanVal:	137.857728	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            ++++-+++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            ++++|+++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    gggu-uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758.miRNA:10611	acaugcaugucaaauauuagc
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758.miRNA:10612	auacaugcaugucaaauauua
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758.miRNA:10613	aaauauuagccaauuugaaaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758.miRNA:10614	caugucaaauauuagccaauu
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758.miRNA:10615	aauauuagccaauuugaaaau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758.miRNA:10616	uacaugcaugucaaauauuag
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758
	aaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu
	.(((((((...........((((.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).)))))))))................((((((..(((...((((((....(((((.(((((((((.(((.((((((...((((((...(((.....)))........(((((.....))))).)))))).))))))..)))............((((......))))..........))))))))).)))))....)).)))).)))..)))))).)))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3626.113.1	is_MIRNA
	VAL:	6.40	MeanVal:	137.857728	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            ++++-+++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            ++++|+++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    gggu-uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759.miRNA:10617	acaugcaugucaaauauuagc
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759.miRNA:10618	auacaugcaugucaaauauua
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759.miRNA:10619	aaauauuagccaauuugaaaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759.miRNA:10620	caugucaaauauuagccaauu
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759.miRNA:10621	aauauuagccaauuugaaaau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759.miRNA:10622	uacaugcaugucaaauauuag
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759
	aaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu
	.(((((((...........((((.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).)))))))))................((((((..(((...((((((....(((((.(((((((((.(((...((((((((((((((..(((.....))).....((((((((..................)))))))).................)))))))...))))))).))).))))))))).)))))....)).)))).)))..)))))).)))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3626.119.0	is_MIRNA
	VAL:	9.49	MeanVal:	204.473557333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            ++++++------++++-+++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            ++++++------++++|+++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    uaaaaacaguaagggu-uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760.miRNA:10623	acaugcaugucaaauauuagc
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760.miRNA:10624	auacaugcaugucaaauauua
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760.miRNA:10625	aaauauuagccaauuugaaaa
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760.miRNA:10626	caugucaaauauuagccaauu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760.miRNA:10627	aauauuagccaauuugaaaau
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760.miRNA:10628	uacaugcaugucaaauauuag
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760
	gauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaaca
	.((((((......((((.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).)))))))))......))))))....((((((..(((...((((((....(((((.(((((((((.(((.((((((...((((((...(((.....)))........(((((.....))))).)))))).))))))..)))............((((......))))..........))))))))).)))))....)).)))).)))..)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3626.119.1	is_MIRNA
	VAL:	9.49	MeanVal:	204.473557333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            ++++++------++++-+++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            ++++++------++++|+++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    uaaaaacaguaagggu-uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1761.miRNA:10629	acaugcaugucaaauauuagc
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1761.miRNA:10630	auacaugcaugucaaauauua
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1761.miRNA:10631	aaauauuagccaauuugaaaa
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1761.miRNA:10632	caugucaaauauuagccaauu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1761.miRNA:10633	aauauuagccaauuugaaaau
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1761.miRNA:10634	uacaugcaugucaaauauuag
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1761.miRNA:10635	augcaugucaaauauuagcca
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1761.miRNA:10636	ugcaugucaaauauuagccaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1761.miRNA:10637	gcaugucaaauauuagccaau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1761.miRNA:10638	caugucaaauauuagccaauu
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1761.miRNA:10639	ugucaaauauuagccaauuug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1761.miRNA:10640	augucaaauauuagccaauuu
>scaffold3626.119.1	is_MIRNA
	VAL:	1257.11	MeanVal:	28282.9068146667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucaccauguuaggcc-cuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauau---uuuguuc
            ++++++--+++---++++|++----+++++-+++++++++-+++---+++++++|||+++++++
            ++++++--+++-||++++-++----+++++-+++++++++-+++-||+++++++---+++++++
    REV:    caaaguaauacc--uuggagauauuuauuaccaguuuacuacaau--uuuuaugcuaaaaugag
                             *********************	18:::38	18--37	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1762.miRNA:10641	c-cuucauauaauagucaaau
                           *********************	16:::36	16--35	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1762.miRNA:10642	gcc-cuucauauaauagucaa
                                        *********************	29:::49	28--48	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1762.miRNA:10643	auagucaaaugaaguuuacaa
                                  *********************	23:::43	22--42	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1762.miRNA:10644	cauauaauagucaaaugaagu
                                         *********************	30:::50	29--49	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1762.miRNA:10645	uagucaaaugaaguuuacaaa
                            *********************	17:::37	17--36	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1762.miRNA:10646	cc-cuucauauaauagucaaa
                               *********************	20:::40	19--39	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1762.miRNA:10647	cuucauauaauagucaaauga
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1762.miRNA:10648	uucauauaauagucaaaugaa
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1762.miRNA:10649	ucauauaauagucaaaugaag
                                  *********************	23:::43	22--42	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1762.miRNA:10650	cauauaauagucaaaugaagu
                                    *********************	25:::45	24--44	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1762.miRNA:10651	uauaauagucaaaugaaguuu
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1762.miRNA:10652	auauaauagucaaaugaaguu
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1762
	gauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaaca
	.((((((......((((.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).)))))))))......))))))....((((((..(((...((((((....(((((.(((((((((.(((...((((((((((((((..(((.....))).....((((((((..................)))))))).................)))))))...))))))).))).))))))))).)))))....)).)))).)))..)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3626.131.0	is_MIRNA
	VAL:	6.40	MeanVal:	137.857728	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            ++++-+++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            ++++|+++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    gggu-uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763.miRNA:10653	acaugcaugucaaauauuagc
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763.miRNA:10654	auacaugcaugucaaauauua
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763.miRNA:10655	aaauauuagccaauuugaaaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763.miRNA:10656	caugucaaauauuagccaauu
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763.miRNA:10657	aauauuagccaauuugaaaau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763.miRNA:10658	uacaugcaugucaaauauuag
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763
	acucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu
	.((((.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).))))))))).........((((...((((((..(((...((((((....(((((.(((((((((.(((.((((((...((((((...(((.....)))........(((((.....))))).)))))).))))))..)))............((((......))))..........))))))))).)))))....)).)))).)))..))))))....))))

###########################################################################################################################

>scaffold3626.131.1	is_MIRNA
	VAL:	6.40	MeanVal:	137.857728	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            ++++-+++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            ++++|+++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    gggu-uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1764.miRNA:10659	acaugcaugucaaauauuagc
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1764.miRNA:10660	auacaugcaugucaaauauua
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1764.miRNA:10661	aaauauuagccaauuugaaaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1764.miRNA:10662	caugucaaauauuagccaauu
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1764.miRNA:10663	aauauuagccaauuugaaaau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1764.miRNA:10664	uacaugcaugucaaauauuag
                                       *********************	28:::48	28--47	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1764.miRNA:10665	aauuugaaaauguugaaaug-
                                        *********************	29:::49	29--47	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1764.miRNA:10666	auuugaaaauguugaaaug--
                                         *********************	30:::50	30--48	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1764.miRNA:10667	uuugaaaauguugaaaug--u
                                          *********************	31:::51	31--49	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1764.miRNA:10668	uugaaaauguugaaaug--uu
                                            *********************	33:::53	33--51	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1764.miRNA:10669	gaaaauguugaaaug--uuau
                                           *********************	32:::52	32--50	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1764.miRNA:10670	ugaaaauguugaaaug--uua
>scaffold3626.131.1	is_MIRNA
	VAL:	174.43	MeanVal:	3924.2875405	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauagag-guuucaccauguuaggcc-cuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauau---uuuguuc
            ++++---|++++++--+++---++++|++----+++++-+++++++++-+++---+++++++|||+++++++
            ++++----++++++--+++-||++++-++----+++++-+++++++++-+++-||+++++++---+++++++
    REV:    uuguauuacaaaguaauacc--uuggagauauuuauuaccaguuuacuacaau--uuuuaugcuaaaaugag
                 *********************	6:::26	6--25	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1765.miRNA:10671	ag-guuucaccauguuaggcc
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1765.miRNA:10672	agag-guuucaccauguuagg
                            *********************	17:::37	16--35	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1765.miRNA:10673	auguuaggcc-cuucauauaa
                      *********************	11:::31	10--29	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1765.miRNA:10674	uucaccauguuaggcc-cuuc
                             *********************	18:::38	17--36	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1765.miRNA:10675	uguuaggcc-cuucauauaau
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1765.miRNA:10676	gag-guuucaccauguuaggc
                                       *********************	28:::48	26--46	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1765.miRNA:10677	cuucauauaauagucaaauga
                                        *********************	29:::49	27--47	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1765.miRNA:10678	uucauauaauagucaaaugaa
                                         *********************	30:::50	28--48	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1765.miRNA:10679	ucauauaauagucaaaugaag
                                          *********************	31:::51	29--49	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1765.miRNA:10680	cauauaauagucaaaugaagu
                                            *********************	33:::53	31--51	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1765.miRNA:10681	uauaauagucaaaugaaguuu
                                           *********************	32:::52	30--50	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1765.miRNA:10682	auauaauagucaaaugaaguu
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1765
	acucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu
	.((((.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).))))))))).........((((...((((((..(((...((((((....(((((.(((((((((.(((...((((((((((((((..(((.....))).....((((((((..................)))))))).................)))))))...))))))).))).))))))))).)))))....)).)))).)))..))))))....))))

###########################################################################################################################

>scaffold3626.136.0	is_MIRNA
	VAL:	4.62	MeanVal:	95.2113396666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            +++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            +++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1766.miRNA:10683	aaauauuagccaauuugaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1766.miRNA:10684	caugucaaauauuagccaauu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1766.miRNA:10685	aauauuagccaauuugaaaau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1766.miRNA:10686	caugcaugucaaauauuagcc
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1766.miRNA:10687	ugcaugucaaauauuagccaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1766.miRNA:10688	gcaugucaaauauuagccaau
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1766
	uacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu
	.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).))))).............((((...((((((..(((...((((((....(((((.(((((((((.(((.((((((...((((((...(((.....)))........(((((.....))))).)))))).))))))..)))............((((......))))..........))))))))).)))))....)).)))).)))..))))))....))))

###########################################################################################################################

>scaffold3626.136.1	is_MIRNA
	VAL:	4.62	MeanVal:	95.2113396666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            +++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            +++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1767.miRNA:10689	aaauauuagccaauuugaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1767.miRNA:10690	caugucaaauauuagccaauu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1767.miRNA:10691	aauauuagccaauuugaaaau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1767.miRNA:10692	caugcaugucaaauauuagcc
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1767.miRNA:10693	ugcaugucaaauauuagccaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1767.miRNA:10694	gcaugucaaauauuagccaau
                                       *********************	28:::48	28--46	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1767.miRNA:10695	gaaaauguugaaaug--uuau
                                        *********************	29:::49	29--47	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1767.miRNA:10696	aaaauguugaaaug--uuaug
                                         *********************	30:::50	30--48	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1767.miRNA:10697	aaauguugaaaug--uuaugg
                                          *********************	31:::51	31--49	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1767.miRNA:10698	aauguugaaaug--uuauggc
                                            *********************	33:::53	33--51	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1767.miRNA:10699	uguugaaaug--uuauggcaa
                                           *********************	32:::52	32--50	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1767.miRNA:10700	auguugaaaug--uuauggca
>scaffold3626.136.1	is_MIRNA
	VAL:	174.43	MeanVal:	3924.2875405	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauagag-guuucaccauguuaggcc-cuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauau---uuuguuc
            ++++---|++++++--+++---++++|++----+++++-+++++++++-+++---+++++++|||+++++++
            ++++----++++++--+++-||++++-++----+++++-+++++++++-+++-||+++++++---+++++++
    REV:    uuguauuacaaaguaauacc--uuggagauauuuauuaccaguuuacuacaau--uuuuaugcuaaaaugag
                       *********************	12:::32	11--30	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1768.miRNA:10701	ucaccauguuaggcc-cuuca
                 *********************	6:::26	6--25	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1768.miRNA:10702	ag-guuucaccauguuaggcc
                        *********************	13:::33	12--31	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1768.miRNA:10703	caccauguuaggcc-cuucau
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1768.miRNA:10704	auagag-guuucaccauguua
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1768.miRNA:10705	agag-guuucaccauguuagg
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1768.miRNA:10706	gag-guuucaccauguuaggc
                                       *********************	28:::48	26--46	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1768.miRNA:10707	cuucauauaauagucaaauga
                                        *********************	29:::49	27--47	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1768.miRNA:10708	uucauauaauagucaaaugaa
                                         *********************	30:::50	28--48	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1768.miRNA:10709	ucauauaauagucaaaugaag
                                          *********************	31:::51	29--49	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1768.miRNA:10710	cauauaauagucaaaugaagu
                                            *********************	33:::53	31--51	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1768.miRNA:10711	uauaauagucaaaugaaguuu
                                           *********************	32:::52	30--50	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1768.miRNA:10712	auauaauagucaaaugaaguu
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1768
	uacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu
	.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).))))).............((((...((((((..(((...((((((....(((((.(((((((((.(((...((((((((((((((..(((.....))).....((((((((..................)))))))).................)))))))...))))))).))).))))))))).)))))....)).)))).)))..))))))....))))

###########################################################################################################################

>scaffold3626.142.0	is_MIRNA
	VAL:	5.21	MeanVal:	101.8661385	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            ++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            ++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    uacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1769.miRNA:10713	aaauauuagccaauuugaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1769.miRNA:10714	aauauuagccaauuugaaaau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1769.miRNA:10715	caaauauuagccaauuugaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1769.miRNA:10716	ucaaauauuagccaauuugaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1769.miRNA:10717	gucaaauauuagccaauuuga
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1769.miRNA:10718	ugucaaauauuagccaauuug
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1769
	caugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu
	.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...))))))))))))))...((((......))))..((((...((((((..(((...((((((....(((((.(((((((((.(((.((((((...((((((...(((.....)))........(((((.....))))).)))))).))))))..)))............((((......))))..........))))))))).)))))....)).)))).)))..))))))....))))

###########################################################################################################################

>scaffold3626.142.1	is_MIRNA
	VAL:	5.21	MeanVal:	101.8661385	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            ++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            ++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    uacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1770.miRNA:10719	aaauauuagccaauuugaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1770.miRNA:10720	aauauuagccaauuugaaaau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1770.miRNA:10721	caaauauuagccaauuugaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1770.miRNA:10722	ucaaauauuagccaauuugaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1770.miRNA:10723	gucaaauauuagccaauuuga
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1770.miRNA:10724	ugucaaauauuagccaauuug
                                       *********************	28:::48	28--46	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1770.miRNA:10725	guugaaaug--uuauggcaaa
                                        *********************	29:::49	29--47	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1770.miRNA:10726	uugaaaug--uuauggcaaaa
                                         *********************	30:::50	30--48	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1770.miRNA:10727	ugaaaug--uuauggcaaaac
                                          *********************	31:::51	31--49	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1770.miRNA:10728	gaaaug--uuauggcaaaacg
                                            *********************	33:::53	33--51	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1770.miRNA:10729	aaug--uuauggcaaaacggu
                                           *********************	32:::52	32--50	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1770.miRNA:10730	aaaug--uuauggcaaaacgg
>scaffold3626.142.1	is_MIRNA
	VAL:	174.43	MeanVal:	3924.2875405	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauagag-guuucaccauguuaggcc-cuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauau---uuuguuc
            ++++---|++++++--+++---++++|++----+++++-+++++++++-+++---+++++++|||+++++++
            ++++----++++++--+++-||++++-++----+++++-+++++++++-+++-||+++++++---+++++++
    REV:    uuguauuacaaaguaauacc--uuggagauauuuauuaccaguuuacuacaau--uuuuaugcuaaaaugag
                 *********************	6:::26	6--25	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1771.miRNA:10731	ag-guuucaccauguuaggcc
                  *********************	7:::27	7--25	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1771.miRNA:10732	g-guuucaccauguuaggcc-
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1771.miRNA:10733	gag-guuucaccauguuaggc
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1771.miRNA:10734	agag-guuucaccauguuagg
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1771.miRNA:10735	uagag-guuucaccauguuag
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1771.miRNA:10736	auagag-guuucaccauguua
                                       *********************	28:::48	26--46	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1771.miRNA:10737	cuucauauaauagucaaauga
                                        *********************	29:::49	27--47	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1771.miRNA:10738	uucauauaauagucaaaugaa
                                         *********************	30:::50	28--48	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1771.miRNA:10739	ucauauaauagucaaaugaag
                                          *********************	31:::51	29--49	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1771.miRNA:10740	cauauaauagucaaaugaagu
                                            *********************	33:::53	31--51	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1771.miRNA:10741	uauaauagucaaaugaaguuu
                                           *********************	32:::52	30--50	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1771.miRNA:10742	auauaauagucaaaugaaguu
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1771
	caugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu
	.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...))))))))))))))...((((......))))..((((...((((((..(((...((((((....(((((.(((((((((.(((...((((((((((((((..(((.....))).....((((((((..................)))))))).................)))))))...))))))).))).))))))))).)))))....)).)))).)))..))))))....))))

###########################################################################################################################

>scaffold3626.167.1	is_MIRNA
	VAL:	174.43	MeanVal:	3924.2875405	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauagag-guuucaccauguuaggcc-cuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauau---uuuguuc
            ++++---|++++++--+++---++++|++----+++++-+++++++++-+++---+++++++|||+++++++
            ++++----++++++--+++-||++++-++----+++++-+++++++++-+++-||+++++++---+++++++
    REV:    uuguauuacaaaguaauacc--uuggagauauuuauuaccaguuuacuacaau--uuuuaugcuaaaaugag
                                       *********************	28:::48	26--46	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1772.miRNA:10743	cuucauauaauagucaaauga
                                        *********************	29:::49	27--47	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1772.miRNA:10744	uucauauaauagucaaaugaa
                                         *********************	30:::50	28--48	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1772.miRNA:10745	ucauauaauagucaaaugaag
                                          *********************	31:::51	29--49	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1772.miRNA:10746	cauauaauagucaaaugaagu
                                            *********************	33:::53	31--51	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1772.miRNA:10747	uauaauagucaaaugaaguuu
                                           *********************	32:::52	30--50	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1772.miRNA:10748	auauaauagucaaaugaaguu
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1772
	aauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu
	.(((((.((((((((.((((....((((.(((((((((((......))))))))))).)))).........((((((((....))))))))..)))).)))))))))))))...((((......))))..((((...((((((..(((...((((((....(((((.(((((((((.(((...((((((((((((((..(((.....))).....((((((((..................)))))))).................)))))))...))))))).))).))))))))).)))))....)).)))).)))..))))))....))))

###########################################################################################################################

>scaffold3626.173.1	is_MIRNA
	VAL:	1257.11	MeanVal:	28282.9068146667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucaccauguuaggcc-cuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauau---uuuguuc
            ++++++--+++---++++|++----+++++-+++++++++-+++---+++++++|||+++++++
            ++++++--+++-||++++-++----+++++-+++++++++-+++-||+++++++---+++++++
    REV:    caaaguaauacc--uuggagauauuuauuaccaguuuacuacaau--uuuuaugcuaaaaugag
                               *********************	20:::40	19--39	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1773.miRNA:10749	cuucauauaauagucaaauga
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1773.miRNA:10750	uucauauaauagucaaaugaa
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1773.miRNA:10751	ucauauaauagucaaaugaag
                                  *********************	23:::43	22--42	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1773.miRNA:10752	cauauaauagucaaaugaagu
                                    *********************	25:::45	24--44	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1773.miRNA:10753	uauaauagucaaaugaaguuu
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1773.miRNA:10754	auauaauagucaaaugaaguu
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1773
	gaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu
	.((((((((.((((....((((.(((((((((((......))))))))))).)))).........((((((((....))))))))..)))).))))))))((((((..((((......)))).........((((((..(((...((((((....(((((.(((((((((.(((...((((((((((((((..(((.....))).....((((((((..................)))))))).................)))))))...))))))).))).))))))))).)))))....)).)))).)))..))))))..))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3626.190.1	is_MIRNA
	VAL:	1257.11	MeanVal:	28282.9068146667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucaccauguuaggcc-cuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauau---uuuguuc
            ++++++--+++---++++|++----+++++-+++++++++-+++---+++++++|||+++++++
            ++++++--+++-||++++-++----+++++-+++++++++-+++-||+++++++---+++++++
    REV:    caaaguaauacc--uuggagauauuuauuaccaguuuacuacaau--uuuuaugcuaaaaugag
                               *********************	20:::40	19--39	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1774.miRNA:10755	cuucauauaauagucaaauga
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1774.miRNA:10756	uucauauaauagucaaaugaa
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1774.miRNA:10757	ucauauaauagucaaaugaag
                                  *********************	23:::43	22--42	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1774.miRNA:10758	cauauaauagucaaaugaagu
                                    *********************	25:::45	24--44	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1774.miRNA:10759	uauaauagucaaaugaaguuu
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1774.miRNA:10760	auauaauagucaaaugaaguu
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1774
	cgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu
	.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).....(((((((..(((..(((....(((((((......)))))))........)))..))).............((((((..(((...((((((....(((((.(((((((((.(((...((((((((((((((..(((.....))).....((((((((..................)))))))).................)))))))...))))))).))).))))))))).)))))....)).)))).)))..)))))).)))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3626.2.0	is_MIRNA
	VAL:	7.78	MeanVal:	180.65971	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuguu-acaucauuugaccauuauuuauaaaga-uaccauaaugaaacaug-auuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            +++++-|++-+++++++++-+++++---------|++-+++--++++++---|++++++------++++-+++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            +++++--++-+++++++++-+++++----------++-+++--++++++----++++++------++++|+++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    aaacauuugaaguaaacugauaauauacuucccggauuguaccacuuuggagauaaaaacaguaagggu-uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
                       *********************	12:::32	11--31	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1775.miRNA:10761	cauuugaccauuauuuauaaa
                      *********************	11:::31	10--30	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1775.miRNA:10762	ucauuugaccauuauuuauaa
                        *********************	13:::33	12--32	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1775.miRNA:10763	auuugaccauuauuuauaaag
                                                                                  *********************	71:::91	68--88	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1775.miRNA:10764	acaugcaugucaaauauuagc
                                                                                *********************	69:::89	66--86	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1775.miRNA:10765	auacaugcaugucaaauauua
                         *********************	14:::34	13--33	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1775.miRNA:10766	uuugaccauuauuuauaaaga
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1775
	caaauaauagucaaaugaaguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu
	.(((((((.(((((((((.(((((((.......((((..(((((((.........((((((.......(((((.((.(((((((((.(((((.........((.(((..((((((...((((((......((((.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).)))))))))......))))))....))))))..))).))..........))))).))))))))).))..)))))..(((((((((..(((.....))).....)))))))))))))))..........)))))))..))))...........((((......))))..))))))).))))))))).)))))))..........(((((((...))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3626.20.0	is_MIRNA
	VAL:	10.80	MeanVal:	250.798049	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaguaaaauuggauuuguu-acaucauuugaccauuauuuauaaaga-uaccauaaugaaacaug-auuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            ++++++++++----+++++-|++-+++++++++-+++++---------|++-+++--++++++---|++++++------++++-+++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            ++++++++++--||+++++--++-+++++++++-+++++----------++-+++--++++++----++++++------++++|+++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    acuuguuuuaua--aaacauuugaaguaaacugauaauauacuucccggauuguaccacuuuggagauaaaaacaguaagggu-uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
                                     *********************	26:::46	25--45	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1776.miRNA:10767	cauuugaccauuauuuauaaa
                                    *********************	25:::45	24--44	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1776.miRNA:10768	ucauuugaccauuauuuauaa
                                      *********************	27:::47	26--46	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1776.miRNA:10769	auuugaccauuauuuauaaag
                                                                                                *********************	85:::105	82--102	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1776.miRNA:10770	acaugcaugucaaauauuagc
                                                                                              *********************	83:::103	80--100	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1776.miRNA:10771	auacaugcaugucaaauauua
                                       *********************	28:::48	27--47	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1776.miRNA:10772	uuugaccauuauuuauaaaga
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1776
	aguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu
	.(((((......(((((.....))))).........((((((((((....(((((.((.(((((((((.(((((.........((.(((..((((((...((((((......((((.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).)))))))))......))))))....))))))..))).))..........))))).))))))))).))..)))))..))))))))))....)))))........((((((((..................))))))))......(((((((..((((......))))..........(((((.((((.(((....))).))))....)))))....)))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3626.20.1	is_MIRNA
	VAL:	10.77	MeanVal:	250.298604	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaguaaaauuggauuuguu-acaucauuugaccauuauuuauaaaga-uaccauaaugaaacaug-auuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            +++--+++++----+++++-|++-+++++++++-+++++---------|++-+++--++++++---|++++++------++++-+++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            +++--+++++--||+++++--++-+++++++++-+++++----------++-+++--++++++----++++++------++++|+++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    acuuguuuuaua--aaacauuugaaguaaacugauaauauacuucccggauuguaccacuuuggagauaaaaacaguaagggu-uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
                                     *********************	26:::46	25--45	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1777.miRNA:10773	cauuugaccauuauuuauaaa
                                    *********************	25:::45	24--44	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1777.miRNA:10774	ucauuugaccauuauuuauaa
                                      *********************	27:::47	26--46	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1777.miRNA:10775	auuugaccauuauuuauaaag
                                                                                                *********************	85:::105	82--102	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1777.miRNA:10776	acaugcaugucaaauauuagc
                                                                                              *********************	83:::103	80--100	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1777.miRNA:10777	auacaugcaugucaaauauua
                                       *********************	28:::48	27--47	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1777.miRNA:10778	uuugaccauuauuuauaaaga
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1777
	aguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu
	.(((((......(((((.....))))).........(((..(((((....(((((.((.(((((((((.(((((.........((.(((..((((((...((((((......((((.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).)))))))))......))))))....))))))..))).))..........))))).))))))))).))..)))))..)))))..)))....)))))........((((((((..................))))))))......(((((((..((((......))))..........(((((.((((.(((....))).))))....)))))....)))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3626.263.0	is_MIRNA
	VAL:	6.64	MeanVal:	132.535818833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaauauuugacauacaug-uugggaaugacaaaaauagag-guuucaccauguuaggcc-cuucauauaauagucaaauga
            ++++++++++++++-++++|+++++-+++-----++++---|++++++--+++---++++|++----+++++-+++++++++
            ++++++++++++++-++++-+++++|+++-----++++----++++++--+++-||++++-++----+++++-+++++++++
    REV:    gauuauaaacuguacguacaaauuc-uaccgauguuguauuacaaaguaauacc--uuggagauauuuauuaccaguuuacu
                                                                         *********************	62:::82	59--79	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1778.miRNA:10779	cuucauauaauagucaaauga
                                                                        *********************	61:::81	59--78	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1778.miRNA:10780	-cuucauauaauagucaaaug
                                                                       *********************	60:::80	58--77	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1778.miRNA:10781	c-cuucauauaauagucaaau
                                                                      *********************	59:::79	57--76	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1778.miRNA:10782	cc-cuucauauaauagucaaa
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1778.miRNA:10783	uaauauuugacauacaug-uu
                                                                     *********************	58:::78	56--75	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1778.miRNA:10784	gcc-cuucauauaauagucaa
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1778
	ucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguuguagccaucuuaaacaugcaugucaaauauuagc
	.((((((((((((((.(((((((((.(((.....((((...((((((..(((...((((((....(((((.(((((((((.(((.((((((...((((((...(((.....)))........(((((.....))))).)))))).))))))..)))............((((......))))..........))))))))).)))))....)).)))).)))..))))))....)))).....)))))))).)))).)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3626.263.1	is_MIRNA
	VAL:	58.56	MeanVal:	1317.54514683333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaauauuugacauacaug-uugggaaugacaaaaauagag-guuucaccauguuaggcc-cuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauau---uuuguuc
            ++++++++++++++-++++|+++++-+++-----++++---|++++++--+++---++++|++----+++++-+++++++++-+++---+++++++|||+++++++
            ++++++++++++++-++++-+++++|+++-----++++----++++++--+++-||++++-++----+++++-+++++++++-+++-||+++++++---+++++++
    REV:    gauuauaaacuguacguacaaauuc-uaccgauguuguauuacaaaguaauacc--uuggagauauuuauuaccaguuuacuacaau--uuuuaugcuaaaaugag
                                                                         *********************	62:::82	59--79	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1779.miRNA:10785	cuucauauaauagucaaauga
                                                                          *********************	63:::83	60--80	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1779.miRNA:10786	uucauauaauagucaaaugaa
                                                                           *********************	64:::84	61--81	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1779.miRNA:10787	ucauauaauagucaaaugaag
                                                                            *********************	65:::85	62--82	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1779.miRNA:10788	cauauaauagucaaaugaagu
                                                                              *********************	67:::87	64--84	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1779.miRNA:10789	uauaauagucaaaugaaguuu
                                                                             *********************	66:::86	63--83	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1779.miRNA:10790	auauaauagucaaaugaaguu
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1779
	ucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguuguagccaucuuaaacaugcaugucaaauauuagc
	.((((((((((((((.(((((((((.(((.....((((...((((((..(((...((((((....(((((.(((((((((.(((...((((((((((((((..(((.....))).....((((((((..................)))))))).................)))))))...))))))).))).))))))))).)))))....)).)))).)))..))))))....)))).....)))))))).)))).)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3626.304.0	is_MIRNA
	VAL:	9.31	MeanVal:	156.81958	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucaccauguuaggcc-cuucauauaauagucaaauga
            ++++++--+++---++++|++----+++++-+++++++++
            ++++++--+++-||++++-++----+++++-+++++++++
    REV:    caaaguaauacc--uuggagauauuuauuaccaguuuacu
                               *********************	20:::40	19--39	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1780.miRNA:10791	cuucauauaauagucaaauga
                              *********************	19:::39	19--38	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1780.miRNA:10792	-cuucauauaauagucaaaug
                             *********************	18:::38	18--37	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1780.miRNA:10793	c-cuucauauaauagucaaau
                            *********************	17:::37	17--36	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1780.miRNA:10794	cc-cuucauauaauagucaaa
                           *********************	16:::36	16--35	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1780.miRNA:10795	gcc-cuucauauaauagucaa
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1780
	guuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaaca
	((((((..(((...((((((....(((((.(((((((((.(((.((((((...((((((...(((.....)))........(((((.....))))).)))))).))))))..)))............((((......))))..........))))))))).)))))....)).)))).)))..)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3626.304.1	is_MIRNA
	VAL:	1257.11	MeanVal:	28282.9068146667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucaccauguuaggcc-cuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauau---uuuguuc
            ++++++--+++---++++|++----+++++-+++++++++-+++---+++++++|||+++++++
            ++++++--+++-||++++-++----+++++-+++++++++-+++-||+++++++---+++++++
    REV:    caaaguaauacc--uuggagauauuuauuaccaguuuacuacaau--uuuuaugcuaaaaugag
                               *********************	20:::40	19--39	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1781.miRNA:10796	cuucauauaauagucaaauga
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1781.miRNA:10797	uucauauaauagucaaaugaa
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1781.miRNA:10798	ucauauaauagucaaaugaag
                                  *********************	23:::43	22--42	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1781.miRNA:10799	cauauaauagucaaaugaagu
                                    *********************	25:::45	24--44	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1781.miRNA:10800	uauaauagucaaaugaaguuu
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1781.miRNA:10801	auauaauagucaaaugaaguu
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1781
	guuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaaca
	((((((..(((...((((((....(((((.(((((((((.(((...((((((((((((((..(((.....))).....((((((((..................)))))))).................)))))))...))))))).))).))))))))).)))))....)).)))).)))..)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3626.34.0	is_MIRNA
	VAL:	7.78	MeanVal:	180.65971	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuguu-acaucauuugaccauuauuuauaaaga-uaccauaaugaaacaug-auuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            +++++-|++-+++++++++-+++++---------|++-+++--++++++---|++++++------++++-+++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            +++++--++-+++++++++-+++++----------++-+++--++++++----++++++------++++|+++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    aaacauuugaaguaaacugauaauauacuucccggauuguaccacuuuggagauaaaaacaguaagggu-uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
                       *********************	12:::32	11--31	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1782.miRNA:10802	cauuugaccauuauuuauaaa
                      *********************	11:::31	10--30	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1782.miRNA:10803	ucauuugaccauuauuuauaa
                        *********************	13:::33	12--32	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1782.miRNA:10804	auuugaccauuauuuauaaag
                                                                                  *********************	71:::91	68--88	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1782.miRNA:10805	acaugcaugucaaauauuagc
                                                                                *********************	69:::89	66--86	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1782.miRNA:10806	auacaugcaugucaaauauua
                         *********************	14:::34	13--33	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1782.miRNA:10807	uuugaccauuauuuauaaaga
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1782
	uuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu
	.((((..(((((((.........((((((.......(((((.((.(((((((((.(((((.........((.(((..((((((...((((((......((((.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).)))))))))......))))))....))))))..))).))..........))))).))))))))).))..)))))..(((((((((..(((.....))).....)))))))))))))))..........)))))))..))))..(((((((..((((......))))..........(((((.((((.(((....))).))))....)))))....)))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3626.45.0	is_MIRNA
	VAL:	10.80	MeanVal:	250.798049	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaguaaaauuggauuuguu-acaucauuugaccauuauuuauaaaga-uaccauaaugaaacaug-auuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            ++++++++++----+++++-|++-+++++++++-+++++---------|++-+++--++++++---|++++++------++++-+++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            ++++++++++--||+++++--++-+++++++++-+++++----------++-+++--++++++----++++++------++++|+++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    acuuguuuuaua--aaacauuugaaguaaacugauaauauacuucccggauuguaccacuuuggagauaaaaacaguaagggu-uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
                                     *********************	26:::46	25--45	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1783.miRNA:10808	cauuugaccauuauuuauaaa
                                    *********************	25:::45	24--44	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1783.miRNA:10809	ucauuugaccauuauuuauaa
                                      *********************	27:::47	26--46	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1783.miRNA:10810	auuugaccauuauuuauaaag
                                                                                                *********************	85:::105	82--102	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1783.miRNA:10811	acaugcaugucaaauauuagc
                                                                                              *********************	83:::103	80--100	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1783.miRNA:10812	auacaugcaugucaaauauua
                                       *********************	28:::48	27--47	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1783.miRNA:10813	uuugaccauuauuuauaaaga
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1783
	aaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu
	.((((((((..((((((((((....(((((.((.(((((((((.(((((.........((.(((..((((((...((((((......((((.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).)))))))))......))))))....))))))..))).))..........))))).))))))))).))..)))))..)))))))))).........((......((((((((..................))))))))...............((((......)))).......)).(((((.((((.(((....))).))))....)))))...))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3626.45.1	is_MIRNA
	VAL:	10.77	MeanVal:	250.298604	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaguaaaauuggauuuguu-acaucauuugaccauuauuuauaaaga-uaccauaaugaaacaug-auuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            +++--+++++----+++++-|++-+++++++++-+++++---------|++-+++--++++++---|++++++------++++-+++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            +++--+++++--||+++++--++-+++++++++-+++++----------++-+++--++++++----++++++------++++|+++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    acuuguuuuaua--aaacauuugaaguaaacugauaauauacuucccggauuguaccacuuuggagauaaaaacaguaagggu-uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
                                     *********************	26:::46	25--45	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1784.miRNA:10814	cauuugaccauuauuuauaaa
                                    *********************	25:::45	24--44	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1784.miRNA:10815	ucauuugaccauuauuuauaa
                                      *********************	27:::47	26--46	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1784.miRNA:10816	auuugaccauuauuuauaaag
                                                                                                *********************	85:::105	82--102	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1784.miRNA:10817	acaugcaugucaaauauuagc
                                                                                              *********************	83:::103	80--100	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1784.miRNA:10818	auacaugcaugucaaauauua
                                       *********************	28:::48	27--47	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1784.miRNA:10819	uuugaccauuauuuauaaaga
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1784
	aaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu
	.((((((((..(((..(((((....(((((.((.(((((((((.(((((.........((.(((..((((((...((((((......((((.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).)))))))))......))))))....))))))..))).))..........))))).))))))))).))..)))))..)))))..))).........((......((((((((..................))))))))...............((((......)))).......)).(((((.((((.(((....))).))))....)))))...))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3626.55.0	is_MIRNA
	VAL:	10.80	MeanVal:	250.798049	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaguaaaauuggauuuguu-acaucauuugaccauuauuuauaaaga-uaccauaaugaaacaug-auuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            ++++++++++----+++++-|++-+++++++++-+++++---------|++-+++--++++++---|++++++------++++-+++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            ++++++++++--||+++++--++-+++++++++-+++++----------++-+++--++++++----++++++------++++|+++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    acuuguuuuaua--aaacauuugaaguaaacugauaauauacuucccggauuguaccacuuuggagauaaaaacaguaagggu-uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
                                     *********************	26:::46	25--45	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1785.miRNA:10820	cauuugaccauuauuuauaaa
                                    *********************	25:::45	24--44	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1785.miRNA:10821	ucauuugaccauuauuuauaa
                                      *********************	27:::47	26--46	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1785.miRNA:10822	auuugaccauuauuuauaaag
                                                                                                *********************	85:::105	82--102	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1785.miRNA:10823	acaugcaugucaaauauuagc
                                                                                              *********************	83:::103	80--100	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1785.miRNA:10824	auacaugcaugucaaauauua
                                       *********************	28:::48	27--47	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1785.miRNA:10825	uuugaccauuauuuauaaaga
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1785
	augaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu
	.((((((((((....(((((.((.(((((((((.(((((.........((.(((..((((((...((((((......((((.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).)))))))))......))))))....))))))..))).))..........))))).))))))))).))..)))))..)))))))))).................((((((((..................))))))))......(((((((..((((......))))..........(((((.((((.(((....))).))))....)))))....)))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3626.55.1	is_MIRNA
	VAL:	10.77	MeanVal:	250.298604	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaguaaaauuggauuuguu-acaucauuugaccauuauuuauaaaga-uaccauaaugaaacaug-auuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            +++--+++++----+++++-|++-+++++++++-+++++---------|++-+++--++++++---|++++++------++++-+++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            +++--+++++--||+++++--++-+++++++++-+++++----------++-+++--++++++----++++++------++++|+++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    acuuguuuuaua--aaacauuugaaguaaacugauaauauacuucccggauuguaccacuuuggagauaaaaacaguaagggu-uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
                                     *********************	26:::46	25--45	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1786.miRNA:10826	cauuugaccauuauuuauaaa
                                    *********************	25:::45	24--44	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1786.miRNA:10827	ucauuugaccauuauuuauaa
                                      *********************	27:::47	26--46	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1786.miRNA:10828	auuugaccauuauuuauaaag
                                                                                                *********************	85:::105	82--102	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1786.miRNA:10829	acaugcaugucaaauauuagc
                                                                                              *********************	83:::103	80--100	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1786.miRNA:10830	auacaugcaugucaaauauua
                                       *********************	28:::48	27--47	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1786.miRNA:10831	uuugaccauuauuuauaaaga
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1786
	augaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu
	.(((..(((((....(((((.((.(((((((((.(((((.........((.(((..((((((...((((((......((((.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).)))))))))......))))))....))))))..))).))..........))))).))))))))).))..)))))..)))))..))).................((((((((..................))))))))......(((((((..((((......))))..........(((((.((((.(((....))).))))....)))))....)))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3626.71.0	is_MIRNA
	VAL:	6.15	MeanVal:	140.2211685	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauuugaccauuauuuauaaaga-uaccauaaugaaacaug-auuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            +++++++++-+++++---------|++-+++--++++++---|++++++------++++-+++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            +++++++++-+++++----------++-+++--++++++----++++++------++++|+++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    aguaaacugauaauauacuucccggauuguaccacuuuggagauaaaaacaguaagggu-uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1787.miRNA:10832	cauuugaccauuauuuauaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1787.miRNA:10833	auuugaccauuauuuauaaag
                                                                        *********************	61:::81	59--79	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1787.miRNA:10834	acaugcaugucaaauauuagc
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1787.miRNA:10835	auacaugcaugucaaauauua
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1787.miRNA:10836	uuugaccauuauuuauaaaga
                                                                                   *********************	72:::92	70--90	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1787.miRNA:10837	aaauauuagccaauuugaaaa
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1787
	uuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu
	.((((((.(((((((((.(((((.........((.(((..((((((...((((((......((((.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).)))))))))......))))))....))))))..))).))..........))))).))))))))).....(((((....)))))............))))))..((((((((..................))))))))......(((((((..((((......))))..........(((((.((((.(((....))).))))....)))))....)))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3626.71.1	is_MIRNA
	VAL:	6.15	MeanVal:	140.2211685	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauuugaccauuauuuauaaaga-uaccauaaugaaacaug-auuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            +++++++++-+++++---------|++-+++--++++++---|++++++------++++-+++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            +++++++++-+++++----------++-+++--++++++----++++++------++++|+++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    aguaaacugauaauauacuucccggauuguaccacuuuggagauaaaaacaguaagggu-uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1788.miRNA:10838	cauuugaccauuauuuauaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1788.miRNA:10839	auuugaccauuauuuauaaag
                                                                        *********************	61:::81	59--79	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1788.miRNA:10840	acaugcaugucaaauauuagc
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1788.miRNA:10841	auacaugcaugucaaauauua
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1788.miRNA:10842	uuugaccauuauuuauaaaga
                                                                                   *********************	72:::92	70--90	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1788.miRNA:10843	aaauauuagccaauuugaaaa
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1788
	uuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu
	.((((((.(((((((((.(((((.........((.(((..((((((...((((((......((((.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).)))))))))......))))))....))))))..))).))..........))))).))))))))).((..(((((....))))).....)).....))))))..((((((((..................))))))))......(((((((..((((......))))..........(((((.((((.(((....))).))))....)))))....)))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3626.78.0	is_MIRNA
	VAL:	6.15	MeanVal:	140.2211685	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauuugaccauuauuuauaaaga-uaccauaaugaaacaug-auuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            +++++++++-+++++---------|++-+++--++++++---|++++++------++++-+++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            +++++++++-+++++----------++-+++--++++++----++++++------++++|+++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    aguaaacugauaauauacuucccggauuguaccacuuuggagauaaaaacaguaagggu-uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1789.miRNA:10844	cauuugaccauuauuuauaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1789.miRNA:10845	auuugaccauuauuuauaaag
                                                                        *********************	61:::81	59--79	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1789.miRNA:10846	acaugcaugucaaauauuagc
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1789.miRNA:10847	auacaugcaugucaaauauua
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1789.miRNA:10848	uuugaccauuauuuauaaaga
                                                                                   *********************	72:::92	70--90	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1789.miRNA:10849	aaauauuagccaauuugaaaa
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1789
	aucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu
	.(((((((((.(((((.........((.(((..((((((...((((((......((((.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).)))))))))......))))))....))))))..))).))..........))))).))))))))).(((.((((((...((((((...(((.....)))........(((((.....))))).)))))).))))))..)))...(((((((..((((......))))..........(((((.((((.(((....))).))))....)))))....)))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3626.87.0	is_MIRNA
	VAL:	6.40	MeanVal:	137.857728	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            ++++-+++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            ++++|+++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    gggu-uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790.miRNA:10850	acaugcaugucaaauauuagc
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790.miRNA:10851	auacaugcaugucaaauauua
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790.miRNA:10852	aaauauuagccaauuugaaaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790.miRNA:10853	caugucaaauauuagccaauu
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790.miRNA:10854	aauauuagccaauuugaaaau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790.miRNA:10855	uacaugcaugucaaauauuag
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790
	ccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu
	.((((((.(((....)))..)))))).(((((((...........((((.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).)))))))))................((((((..(((...((((((....(((((.(((((((((.(((.((((((...((((((...(((.....)))........(((((.....))))).)))))).))))))..)))............((((......))))..........))))))))).)))))....)).)))).)))..)))))).)))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3626.87.1	is_MIRNA
	VAL:	6.40	MeanVal:	137.857728	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaaug--uuauggcaaaacgguccauuuccagagg
            ++++-+++++-++++++++++++++---++++++++++-++++++--||+++++-+++++-++++-+++++++++++
            ++++|+++++-++++++++++++++---++++++++++|++++++----+++++-+++++-++++-+++++++++++
    REV:    gggu-uguacauacaguuuauaaucucguaaacuuuua-aacuuuuaaaaguacaguuuuaccagcuaaagguuucc
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791.miRNA:10856	acaugcaugucaaauauuagc
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791.miRNA:10857	auacaugcaugucaaauauua
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791.miRNA:10858	aaauauuagccaauuugaaaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791.miRNA:10859	caugucaaauauuagccaauu
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791.miRNA:10860	aauauuagccaauuugaaaau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791.miRNA:10861	uacaugcaugucaaauauuag
>>scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791
	ccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu
	.((((((.(((....)))..)))))).(((((((...........((((.(((((.((((((((((((((...((((((((((.((((((..(((((.(((((.((((.(((((((((((......))))))))))).)))).))))).)))))....))))))))))))))))...)))))))))))))).)))))))))................((((((..(((...((((((....(((((.(((((((((.(((...((((((((((((((..(((.....))).....((((((((..................)))))))).................)))))))...))))))).))).))))))))).)))))....)).)))).)))..)))))).)))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3637.115.0	is_MIRNA
	VAL:	3.64	MeanVal:	73.1659726666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuugaccaaaaaauagaaauu-uuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcua-aaaauugagguuucaccauguuaa
            +++++++-+++++-----++++-|++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++-|+++++--+++---++-++++++++
            +++++++|+++++----|++++--++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++--+++++--+++--|++-++++++++
    REV:    uaaaauu-guuuuguaa-uuuauuaagguuuagcugauuauaaacuguauguacaacuuuuaccgaacuuuuaguucccc-guaguacaauu
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1792.miRNA:10862	uaauauuuaacaugcauguua
                                        *********************	29:::49	28--48	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1792.miRNA:10863	aaaucggcuaauauuuaacau
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1792.miRNA:10864	auuuaacaugcauguuagaaa
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1792.miRNA:10865	uauuuaacaugcauguuagaa
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1792.miRNA:10866	uuuaacaugcauguuagaaau
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1792.miRNA:10867	auauuuaacaugcauguuaga
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1792
	gugaaaauggcuaguuuccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucga
	.(((((.(((((........((((...(((.....)))....))))......(((((((((((..((......))..))))))))))).(((((((.(((((.....((((.((((((((((((((((((((.(((((((((((..((((((((.(((((..(((...((.((((((((((((..........))))..............(((....((((((.((((((.......(((((........))))).......))))))...)))))).)))..)))))))).))..)))..)))))..))))))))..))))))))))).))))))))))))))))))))..))))....))))))))))))))))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3637.117.0	is_MIRNA
	VAL:	3.64	MeanVal:	73.1659726666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuugaccaaaaaauagaaauu-uuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcua-aaaauugagguuucaccauguuaa
            +++++++-+++++-----++++-|++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++-|+++++--+++---++-++++++++
            +++++++|+++++----|++++--++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++--+++++--+++--|++-++++++++
    REV:    uaaaauu-guuuuguaa-uuuauuaagguuuagcugauuauaaacuguauguacaacuuuuaccgaacuuuuaguucccc-guaguacaauu
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1793.miRNA:10868	uaauauuuaacaugcauguua
                                        *********************	29:::49	28--48	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1793.miRNA:10869	aaaucggcuaauauuuaacau
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1793.miRNA:10870	auuuaacaugcauguuagaaa
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1793.miRNA:10871	uauuuaacaugcauguuagaa
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1793.miRNA:10872	uuuaacaugcauguuagaaau
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1793.miRNA:10873	auauuuaacaugcauguuaga
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1793
	gaaaauggcuaguuuccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg
	((((.(((((........((((...(((.....)))....))))......(((((((((((..((......))..))))))))))).(((((((.(((((.....((((.((((((((((((((((((((.(((((((((((..((((((((.(((((..(((...((.((((((((((((..........))))..............(((....((((((.((((((.......(((((........))))).......))))))...)))))).)))..)))))))).))..)))..)))))..))))))))..))))))))))).))))))))))))))))))))..))))....))))))))))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3637.122.0	is_MIRNA
	VAL:	3.64	MeanVal:	73.1659726666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuugaccaaaaaauagaaauu-uuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcua-aaaauugagguuucaccauguuaa
            +++++++-+++++-----++++-|++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++-|+++++--+++---++-++++++++
            +++++++|+++++----|++++--++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++--+++++--+++--|++-++++++++
    REV:    uaaaauu-guuuuguaa-uuuauuaagguuuagcugauuauaaacuguauguacaacuuuuaccgaacuuuuaguucccc-guaguacaauu
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1794.miRNA:10874	uaauauuuaacaugcauguua
                                        *********************	29:::49	28--48	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1794.miRNA:10875	aaaucggcuaauauuuaacau
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1794.miRNA:10876	auuuaacaugcauguuagaaa
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1794.miRNA:10877	uauuuaacaugcauguuagaa
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1794.miRNA:10878	uuuaacaugcauguuagaaau
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1794.miRNA:10879	auauuuaacaugcauguuaga
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1794
	uggcuaguuuccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuu
	.(((((((.....((((...(((.....)))....))))......(((((((((((..((......))..))))))))))).(((((((.(((((.....((((.((((((((((((((((((((.(((((((((((..((((((((.(((((..(((...((.((((((((((((..........))))..............(((....((((((.((((((.......(((((........))))).......))))))...)))))).)))..)))))))).))..)))..)))))..))))))))..))))))))))).))))))))))))))))))))..))))....)))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3637.131.0	is_MIRNA
	VAL:	3.80	MeanVal:	76.4319518333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauu-uuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcua-aaaauugagguuucaccauguuaa
            ++++-|++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++-|+++++--+++---++-++++++++
            ++++--++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++--+++++--+++--|++-++++++++
    REV:    uuuauuaagguuuagcugauuauaaacuguauguacaacuuuuaccgaacuuuuaguucccc-guaguacaauu
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1795.miRNA:10880	uaauauuuaacaugcauguua
                      *********************	11:::31	10--30	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1795.miRNA:10881	aaaucggcuaauauuuaacau
                                  *********************	23:::43	22--42	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1795.miRNA:10882	auuuaacaugcauguuagaaa
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1795.miRNA:10883	uauuuaacaugcauguuagaa
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1795.miRNA:10884	uuuaacaugcauguuagaaau
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1795.miRNA:10885	auauuuaacaugcauguuaga
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1795
	uccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggc
	.((((...(((((...((((((........(((((.(((((((((((..((......))..))))))))))).))))).))))))......((((.((((((((((((((((((((.(((((((((((..((((((((.(((((..(((...((.((((((((((((..........))))..............(((....((((((.((((((.......(((((........))))).......))))))...)))))).)))..)))))))).))..)))..)))))..))))))))..))))))))))).))))))))))))))))))))..))))........))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3637.131.1	is_MIRNA
	VAL:	3.64	MeanVal:	73.1659726666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuugaccaaaaaauagaaauu-uuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcua-aaaauugagguuucaccauguuaa
            +++++++-+++++-----++++-|++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++-|+++++--+++---++-++++++++
            +++++++|+++++----|++++--++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++--+++++--+++--|++-++++++++
    REV:    uaaaauu-guuuuguaa-uuuauuaagguuuagcugauuauaaacuguauguacaacuuuuaccgaacuuuuaguucccc-guaguacaauu
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1796.miRNA:10886	uaauauuuaacaugcauguua
                                        *********************	29:::49	28--48	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1796.miRNA:10887	aaaucggcuaauauuuaacau
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1796.miRNA:10888	auuuaacaugcauguuagaaa
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1796.miRNA:10889	uauuuaacaugcauguuagaa
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1796.miRNA:10890	uuuaacaugcauguuagaaau
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1796.miRNA:10891	auauuuaacaugcauguuaga
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1796
	uccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggc
	....((((...(((.....)))....))))......(((((((((((..((......))..))))))))))).(((((((.(((((.....((((.((((((((((((((((((((.(((((((((((..((((((((.(((((..(((...((.((((((((((((..........))))..............(((....((((((.((((((.......(((((........))))).......))))))...)))))).)))..)))))))).))..)))..)))))..))))))))..))))))))))).))))))))))))))))))))..))))....))))))))))))...

###########################################################################################################################

>scaffold3637.135.0	is_MIRNA
	VAL:	3.64	MeanVal:	73.1659726666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuugaccaaaaaauagaaauu-uuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcua-aaaauugagguuucaccauguuaa
            +++++++-+++++-----++++-|++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++-|+++++--+++---++-++++++++
            +++++++|+++++----|++++--++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++--+++++--+++--|++-++++++++
    REV:    uaaaauu-guuuuguaa-uuuauuaagguuuagcugauuauaaacuguauguacaacuuuuaccgaacuuuuaguucccc-guaguacaauu
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1797.miRNA:10892	uaauauuuaacaugcauguua
                                        *********************	29:::49	28--48	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1797.miRNA:10893	aaaucggcuaauauuuaacau
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1797.miRNA:10894	auuuaacaugcauguuagaaa
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1797.miRNA:10895	uauuuaacaugcauguuagaa
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1797.miRNA:10896	uuuaacaugcauguuagaaau
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1797.miRNA:10897	auauuuaacaugcauguuaga
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1797
	uagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuuc
	.((((((.((..(((((......)))))....(((((((((((..((......))..))))))))))).(((((((.(((((.....((((.((((((((((((((((((((.(((((((((((..((((((((.(((((..(((...((.((((((((((((..........))))..............(((....((((((.((((((.......(((((........))))).......))))))...)))))).)))..)))))))).))..)))..)))))..))))))))..))))))))))).))))))))))))))))))))..))))....)))))))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3637.146.0	is_MIRNA
	VAL:	3.07	MeanVal:	61.7079128333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcua-aaaauugagguuucaccauguuaa
            ++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++-|+++++--+++---++-++++++++
            ++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++--+++++--+++--|++-++++++++
    REV:    aagguuuagcugauuauaaacuguauguacaacuuuuaccgaacuuuuaguucccc-guaguacaauu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1798.miRNA:10898	uaauauuuaacaugcauguua
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1798.miRNA:10899	aaaucggcuaauauuuaacau
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1798.miRNA:10900	auuuaacaugcauguuagaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1798.miRNA:10901	uauuuaacaugcauguuagaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1798.miRNA:10902	uuuaacaugcauguuagaaau
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1798.miRNA:10903	auauuuaacaugcauguuaga
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1798
	cuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg
	.((((((........(((((.(((((((((((..((......))..))))))))))).))))).)))))).....((((((((((((((((((((((((((.(((((((((((..((((((((.(((((..(((...((.((((((((((((..........))))..............(((....((((((.((((((.......(((((........))))).......))))))...)))))).)))..)))))))).))..)))..)))))..))))))))..))))))))))).))))))))))))))))))))...((((((.....))))))......)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3637.167.0	is_MIRNA
	VAL:	3.64	MeanVal:	73.1659726666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuugaccaaaaaauagaaauu-uuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcua-aaaauugagguuucaccauguuaa
            +++++++-+++++-----++++-|++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++-|+++++--+++---++-++++++++
            +++++++|+++++----|++++--++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++--+++++--+++--|++-++++++++
    REV:    uaaaauu-guuuuguaa-uuuauuaagguuuagcugauuauaaacuguauguacaacuuuuaccgaacuuuuaguucccc-guaguacaauu
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1799.miRNA:10904	uaauauuuaacaugcauguua
                                        *********************	29:::49	28--48	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1799.miRNA:10905	aaaucggcuaauauuuaacau
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1799.miRNA:10906	auuuaacaugcauguuagaaa
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1799.miRNA:10907	uauuuaacaugcauguuagaa
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1799.miRNA:10908	uuuaacaugcauguuagaaau
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1799.miRNA:10909	auauuuaacaugcauguuaga
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1799
	gucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaaug
	(((((((((((..((......))..))))))))))).(((((((.(((((.....((((.((((((((((((((((((((.(((((((((((..((((((((.(((((..(((...((.((((((((((((..........))))..............(((....((((((.((((((.......(((((........))))).......))))))...)))))).)))..)))))))).))..)))..)))))..))))))))..))))))))))).))))))))))))))))))))..))))....)))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3637.179.0	is_MIRNA
	VAL:	3.26	MeanVal:	65.5868911666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauu-uuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcua-aaaauugagguuucaccauguuaa
            +++++++---+++++++-+++++-----++++-|++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++-|+++++--+++---++-++++++++
            +++++++---+++++++|+++++----|++++--++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++--+++++--+++--|++-++++++++
    REV:    cuuugaucgguaaaauu-guuuuguaa-uuuauuaagguuuagcugauuauaaacuguauguacaacuuuuaccgaacuuuuaguucccc-guaguacaauu
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1800.miRNA:10910	uaauauuuaacaugcauguua
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1800.miRNA:10911	aaaucggcuaauauuuaacau
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1800.miRNA:10912	auuuaacaugcauguuagaaa
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1800.miRNA:10913	uauuuaacaugcauguuagaa
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1800.miRNA:10914	auauuuaacaugcauguuaga
                                                               *********************	52:::72	51--71	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1800.miRNA:10915	uuuaacaugcauguuagaaau
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1800
	agguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg
	.((......))....(((((((...(((((((.(((((.....((((.((((((((((((((((((((.(((((((((((..((((((((.(((((..(((...((.((((((((((((..........))))..............(((....((((((.((((((.......(((((........))))).......))))))...)))))).)))..)))))))).))..)))..)))))..))))))))..))))))))))).))))))))))))))))))))..))))....))))))))))))...))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3637.194.0	is_MIRNA
	VAL:	3.26	MeanVal:	65.5868911666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauu-uuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcua-aaaauugagguuucaccauguuaa
            +++++++---+++++++-+++++-----++++-|++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++-|+++++--+++---++-++++++++
            +++++++---+++++++|+++++----|++++--++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++--+++++--+++--|++-++++++++
    REV:    cuuugaucgguaaaauu-guuuuguaa-uuuauuaagguuuagcugauuauaaacuguauguacaacuuuuaccgaacuuuuaguucccc-guaguacaauu
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1801.miRNA:10916	uaauauuuaacaugcauguua
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1801.miRNA:10917	aaaucggcuaauauuuaacau
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1801.miRNA:10918	auuuaacaugcauguuagaaa
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1801.miRNA:10919	uauuuaacaugcauguuagaa
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1801.miRNA:10920	auauuuaacaugcauguuaga
                                                               *********************	52:::72	51--71	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1801.miRNA:10921	uuuaacaugcauguuagaaau
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1801
	gaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg
	(((((((...(((((((.(((((.....((((.((((((((((((((((((((.(((((((((((..((((((((.(((((..(((...((.((((((((((((..........))))..............(((....((((((.((((((.......(((((........))))).......))))))...)))))).)))..)))))))).))..)))..)))))..))))))))..))))))))))).))))))))))))))))))))..))))....))))))))))))...))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3637.203.0	is_MIRNA
	VAL:	3.64	MeanVal:	73.1659726666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuugaccaaaaaauagaaauu-uuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcua-aaaauugagguuucaccauguuaa
            +++++++-+++++-----++++-|++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++-|+++++--+++---++-++++++++
            +++++++|+++++----|++++--++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++--+++++--+++--|++-++++++++
    REV:    uaaaauu-guuuuguaa-uuuauuaagguuuagcugauuauaaacuguauguacaacuuuuaccgaacuuuuaguucccc-guaguacaauu
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1802.miRNA:10922	uaauauuuaacaugcauguua
                                        *********************	29:::49	28--48	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1802.miRNA:10923	aaaucggcuaauauuuaacau
                                                    *********************	41:::61	40--60	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1802.miRNA:10924	auuuaacaugcauguuagaaa
                                                   *********************	40:::60	39--59	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1802.miRNA:10925	uauuuaacaugcauguuagaa
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1802.miRNA:10926	uuuaacaugcauguuagaaau
                                                  *********************	39:::59	38--58	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1802.miRNA:10927	auauuuaacaugcauguuaga
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1802
	aguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaaug
	.(((((((.(((((.....((((.((((((((((((((((((((.(((((((((((..((((((((.(((((..(((...((.((((((((((((..........))))..............(((....((((((.((((((.......(((((........))))).......))))))...)))))).)))..)))))))).))..)))..)))))..))))))))..))))))))))).))))))))))))))))))))..))))....)))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3637.220.0	is_MIRNA
	VAL:	3.07	MeanVal:	61.7079128333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcua-aaaauugagguuucaccauguuaa
            ++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++-|+++++--+++---++-++++++++
            ++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++--+++++--+++--|++-++++++++
    REV:    aagguuuagcugauuauaaacuguauguacaacuuuuaccgaacuuuuaguucccc-guaguacaauu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1803.miRNA:10928	uaauauuuaacaugcauguua
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1803.miRNA:10929	aaaucggcuaauauuuaacau
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1803.miRNA:10930	auuuaacaugcauguuagaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1803.miRNA:10931	uauuuaacaugcauguuagaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1803.miRNA:10932	uuuaacaugcauguuagaaau
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1803.miRNA:10933	auauuuaacaugcauguuaga
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1803
	agaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg
	.((((((((((((((((((((((((((.(((((((((((..((((((((.(((((..(((...((.((((((((((((..........))))..............(((....((((((.((((((.......(((((........))))).......))))))...)))))).)))..)))))))).))..)))..)))))..))))))))..))))))))))).))))))))))))))))))))...((((((.....))))))......)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3637.226.0	is_MIRNA
	VAL:	3.07	MeanVal:	61.7079128333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcua-aaaauugagguuucaccauguuaa
            ++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++-|+++++--+++---++-++++++++
            ++++++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++--+++++--+++--|++-++++++++
    REV:    aagguuuagcugauuauaaacuguauguacaacuuuuaccgaacuuuuaguucccc-guaguacaauu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1804.miRNA:10934	uaauauuuaacaugcauguua
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1804.miRNA:10935	aaaucggcuaauauuuaacau
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1804.miRNA:10936	auuuaacaugcauguuagaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1804.miRNA:10937	uauuuaacaugcauguuagaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1804.miRNA:10938	uuuaacaugcauguuagaaau
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1804.miRNA:10939	auauuuaacaugcauguuaga
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1804
	uuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaa
	.((((((((((((((((((((.(((((((((((..((((((((.(((((..(((...((.((((((((((((..........))))..............(((....((((((.((((((.......(((((........))))).......))))))...)))))).)))..)))))))).))..)))..)))))..))))))))..))))))))))).))))))))))))))))))))...((((((.....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3637.230.0	is_MIRNA
	VAL:	3.09	MeanVal:	61.7654046666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcua-aaaauugagguuucaccauguuaa
            ++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++-|+++++--+++---++-++++++++
            ++++++++++++++++-+++++++++++--++++++++--+++++--+++--|++-++++++++
    REV:    uuuagcugauuauaaacuguauguacaacuuuuaccgaacuuuuaguucccc-guaguacaauu
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1805.miRNA:10940	uaauauuuaacaugcauguua
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1805.miRNA:10941	auuuaacaugcauguuagaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1805.miRNA:10942	uauuuaacaugcauguuagaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1805.miRNA:10943	uuuaacaugcauguuagaaau
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1805.miRNA:10944	auauuuaacaugcauguuaga
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1805.miRNA:10945	aauauuuaacaugcauguuag
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1805
	uaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg
	.((((((((((((((((.(((((((((((..((((((((.(((((..(((...((.((((((((((((..........))))..............(((....((((((.((((((.......(((((........))))).......))))))...)))))).)))..)))))))).))..)))..)))))..))))))))..))))))))))).))))))))))))))))(((((((((((((.....)))))).....))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3637.252.0	is_MIRNA
	VAL:	79.49	MeanVal:	1811.80787666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaaug-uuuu-guuaaaauggcuag-uuucgaua-gguuaaccccuuuagaaauugauuguuagua
            +++----+++--+++++--++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++--++++----|++++|++++++++------|+++++++-|++++++++----+++++++++++--++--++
            +++--||+++--+++++-|++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++-|++++-----++++-++++++++-------+++++++--++++++++--||+++++++++++--++--++
    REV:    acuuu--ggaguuaaaaa-ucgguaaagauuguacguacaauuuauaaucggcuaaauuuuu-uaaagauaaaaaaccaguuuugacaguuaaagguugccccaauuggau--aucuuuaacugguaaaaau
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1806.miRNA:10946	caacauguaugucaaauauua
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1806.miRNA:10947	auuuucaacauguaugucaaa
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1806.miRNA:10948	uucaacauguaugucaaauau
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1806.miRNA:10949	uuucaacauguaugucaaaua
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1806.miRNA:10950	ucaacauguaugucaaauauu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1806.miRNA:10951	aacauguaugucaaauauuag
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1806
	gcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu
	..(((((((((((((.(((..(((..((((....(((.((((((((((((.(((.............(((((..(((....((((((.((((((.......(((((........))))).......))))))...)))))).)))..))))).(((....(((..(((((..((((((((..(((((((((((.((((((((((((((((((((..((((....((((((((((((......(((((((.((((((((....(((((((((((..((..((.........))..))..)))))))))))..))))))))..))))))).......)))))))).)))).....)))).)))))))))))))))))))).)))))))))))..)))))))).)))))..)))..))).))).)))))))))))).)))..)))).)))....)))...)))))))).)))))..............(((((....)))))

###########################################################################################################################

>scaffold3637.295.0	is_MIRNA
	VAL:	146.54	MeanVal:	3340.19432933333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cguuuggccacuguuua-uuggggu--uaacaugaugcc-ccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaaug-uuuu-guuaaaauggcuag-uuucgaua-gguuaaccccuuuagaaauugauuguuagua
            ++++++++---++++--|++--+++||+++++++-++--|+++--+++++--++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++--++++----|++++|++++++++------|+++++++-|++++++++----+++++++++++--++--++
            ++++++++|||++++---++--+++--+++++++-++---+++--+++++-|++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++-|++++-----++++-++++++++-------+++++++--++++++++--||+++++++++++--++--++
    REV:    guaaaccg---auaguaaaguuucggaauuguaccacuuuggaguuaaaaa-ucgguaaagauuguacguacaauuuauaaucggcuaaauuuuu-uaaagauaaaaaaccaguuuugacaguuaaagguugccccaauuggau--aucuuuaacugguaaaaau
                                                                         *********************	62:::82	58--78	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1807.miRNA:10952	caacauguaugucaaauauua
                                                                    *********************	57:::77	53--73	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1807.miRNA:10953	auuuucaacauguaugucaaa
                                                                       *********************	60:::80	56--76	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1807.miRNA:10954	uucaacauguaugucaaauau
                                                                      *********************	59:::79	55--75	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1807.miRNA:10955	uuucaacauguaugucaaaua
                                                                        *********************	61:::81	57--77	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1807.miRNA:10956	ucaacauguaugucaaauauu
                                                                          *********************	63:::83	59--79	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1807.miRNA:10957	aacauguaugucaaauauuag
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1807
	gcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu
	(((..((((((.((((....((...((((((....)))))).)).))))...((((..(((((........))))).....((((((((...((((..((..((((((((((.((..(((..(((((..((((((((..(((((((((((.((((((((((((((((((((..((((....((((((((((((......(((((((.((((((((....(((((((((((..((..((.........))..))..)))))))))))..))))))))..))))))).......)))))))).)))).....)))).)))))))))))))))))))).)))))))))))..)))))))).)))))..)))...)).)))))))..)))..))...))))))))))))..))))....))))))..)))................(((((....)))))

###########################################################################################################################

>scaffold3637.308.0	is_MIRNA
	VAL:	15.68	MeanVal:	357.504316	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaacaugaugcc-ccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaaug-uuuu-guuaaaauggcuag-uuucgaua-gguuaaccccuuuagaaauugauuguuagua
            ++++++++-++--|+++--+++++--++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++--++++----|++++|++++++++------|+++++++-|++++++++----+++++++++++--++--++
            ++++++++-++---+++--+++++-|++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++-|++++-----++++-++++++++-------+++++++--++++++++--||+++++++++++--++--++
    REV:    aauuguaccacuuuggaguuaaaaa-ucgguaaagauuguacguacaauuuauaaucggcuaaauuuuu-uaaagauaaaaaaccaguuuugacaguuaaagguugccccaauuggau--aucuuuaacugguaaaaau
                                               *********************	36:::56	35--55	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1808.miRNA:10958	caacauguaugucaaauauua
                                          *********************	31:::51	30--50	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1808.miRNA:10959	auuuucaacauguaugucaaa
                                             *********************	34:::54	33--53	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1808.miRNA:10960	uucaacauguaugucaaauau
                                              *********************	35:::55	34--54	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1808.miRNA:10961	ucaacauguaugucaaauauu
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1808.miRNA:10962	uuucaacauguaugucaaaua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1808.miRNA:10963	aacauguaugucaaauauuag
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1808
	agccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaa
	.((((((((.((((.....((....))..................(((((........))))))))).)))))))).....((((((.((.((((((((.((..(((..(((((..((((((((..(((((((((((.((((((((((((((((((((..((((....((((((((((((......(((((((.((((((((....(((((((((((..((..((.........))..))..)))))))))))..))))))))..))))))).......)))))))).)))).....)))).)))))))))))))))))))).)))))))))))..)))))))).)))))..)))...)).)))))))).(((..((((((.((((........))))....))))))..)))..............)).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3637.318.0	is_MIRNA
	VAL:	15.68	MeanVal:	357.504316	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaacaugaugcc-ccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaaug-uuuu-guuaaaauggcuag-uuucgaua-gguuaaccccuuuagaaauugauuguuagua
            ++++++++-++--|+++--+++++--++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++--++++----|++++|++++++++------|+++++++-|++++++++----+++++++++++--++--++
            ++++++++-++---+++--+++++-|++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++-|++++-----++++-++++++++-------+++++++--++++++++--||+++++++++++--++--++
    REV:    aauuguaccacuuuggaguuaaaaa-ucgguaaagauuguacguacaauuuauaaucggcuaaauuuuu-uaaagauaaaaaaccaguuuugacaguuaaagguugccccaauuggau--aucuuuaacugguaaaaau
                                               *********************	36:::56	35--55	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1809.miRNA:10964	caacauguaugucaaauauua
                                          *********************	31:::51	30--50	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1809.miRNA:10965	auuuucaacauguaugucaaa
                                             *********************	34:::54	33--53	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1809.miRNA:10966	uucaacauguaugucaaauau
                                              *********************	35:::55	34--54	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1809.miRNA:10967	ucaacauguaugucaaauauu
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1809.miRNA:10968	uuucaacauguaugucaaaua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1809.miRNA:10969	aacauguaugucaaauauuag
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1809
	aguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu
	.((((...(((....((((((.((((((.......(((((........))))).......))))))...)))))).)))..((((((((.((..(((..(((((..((((((((..(((((((((((.((((((((((((((((((((..((((....((((((((((((......(((((((.((((((((....(((((((((((..((..((.........))..))..)))))))))))..))))))))..))))))).......)))))))).)))).....)))).)))))))))))))))))))).)))))))))))..)))))))).)))))..)))...)).)))))))).(((..((((((.((((........))))....))))))..))).........))))...(((((....)))))

###########################################################################################################################

>scaffold3637.325.0	is_MIRNA
	VAL:	15.68	MeanVal:	357.504316	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaacaugaugcc-ccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaaug-uuuu-guuaaaauggcuag-uuucgaua-gguuaaccccuuuagaaauugauuguuagua
            ++++++++-++--|+++--+++++--++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++--++++----|++++|++++++++------|+++++++-|++++++++----+++++++++++--++--++
            ++++++++-++---+++--+++++-|++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++-|++++-----++++-++++++++-------+++++++--++++++++--||+++++++++++--++--++
    REV:    aauuguaccacuuuggaguuaaaaa-ucgguaaagauuguacguacaauuuauaaucggcuaaauuuuu-uaaagauaaaaaaccaguuuugacaguuaaagguugccccaauuggau--aucuuuaacugguaaaaau
                                               *********************	36:::56	35--55	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1810.miRNA:10970	caacauguaugucaaauauua
                                          *********************	31:::51	30--50	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1810.miRNA:10971	auuuucaacauguaugucaaa
                                             *********************	34:::54	33--53	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1810.miRNA:10972	uucaacauguaugucaaauau
                                              *********************	35:::55	34--54	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1810.miRNA:10973	ucaacauguaugucaaauauu
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1810.miRNA:10974	uuucaacauguaugucaaaua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1810.miRNA:10975	aacauguaugucaaauauuag
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1810
	accauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu
	.(((....((((((.((((((.......(((((........))))).......))))))...)))))).)))..((((((((.((..(((..(((((..((((((((..(((((((((((.((((((((((((((((((((..((((....((((((((((((......(((((((.((((((((....(((((((((((..((..((.........))..))..)))))))))))..))))))))..))))))).......)))))))).)))).....)))).)))))))))))))))))))).)))))))))))..)))))))).)))))..)))...)).)))))))).(((..((((((.((((........))))....))))))..)))................(((((....)))))

###########################################################################################################################

>scaffold3637.327.0	is_MIRNA
	VAL:	170.22	MeanVal:	3879.853848	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcuccguuuggccacuguuua-uuggggu--uaacaugaugcc-ccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaaug-uuuu-guuaaaauggcuag-uuucgaua-gguuaaccccuuuagaaauugauuguuagua
            ++++-++++++++---++++--|++--+++||+++++++-++--|+++--+++++--++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++--++++----|++++|++++++++------|+++++++-|++++++++----+++++++++++--++--++
            ++++-++++++++|||++++---++--+++--+++++++-++---+++--+++++-|++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++-|++++-----++++-++++++++-------+++++++--++++++++--||+++++++++++--++--++
    REV:    uugaaguaaaccg---auaguaaaguuucggaauuguaccacuuuggaguuaaaaa-ucgguaaagauuguacguacaauuuauaaucggcuaaauuuuu-uaaagauaaaaaaccaguuuugacaguuaaagguugccccaauuggau--aucuuuaacugguaaaaau
                                                                              *********************	67:::87	63--83	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1811.miRNA:10976	caacauguaugucaaauauua
                                                                         *********************	62:::82	58--78	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1811.miRNA:10977	auuuucaacauguaugucaaa
                                                                            *********************	65:::85	61--81	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1811.miRNA:10978	uucaacauguaugucaaauau
                                                                           *********************	64:::84	60--80	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1811.miRNA:10979	uuucaacauguaugucaaaua
                                                                             *********************	66:::86	62--82	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1811.miRNA:10980	ucaacauguaugucaaauauu
                                                                               *********************	68:::88	64--84	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1811.miRNA:10981	aacauguaugucaaauauuag
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1811
	cauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu
	.(((((.(((...(((..........(((((........)))))((((.((((((((...((((..((..((((((((((.((..(((..(((((..((((((((..(((((((((((.((((((((((((((((((((..((((....((((((((((((......(((((((.((((((((....(((((((((((..((..((.........))..))..)))))))))))..))))))))..))))))).......)))))))).)))).....)))).)))))))))))))))))))).)))))))))))..)))))))).)))))..)))...)).)))))))..)))..))...)))))))))))).)))).............))).))).)))))......(((((....)))))

###########################################################################################################################

>scaffold3637.339.0	is_MIRNA
	VAL:	15.68	MeanVal:	357.504316	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaacaugaugcc-ccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaaug-uuuu-guuaaaauggcuag-uuucgaua-gguuaaccccuuuagaaauugauuguuagua
            ++++++++-++--|+++--+++++--++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++--++++----|++++|++++++++------|+++++++-|++++++++----+++++++++++--++--++
            ++++++++-++---+++--+++++-|++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++-|++++-----++++-++++++++-------+++++++--++++++++--||+++++++++++--++--++
    REV:    aauuguaccacuuuggaguuaaaaa-ucgguaaagauuguacguacaauuuauaaucggcuaaauuuuu-uaaagauaaaaaaccaguuuugacaguuaaagguugccccaauuggau--aucuuuaacugguaaaaau
                                               *********************	36:::56	35--55	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1812.miRNA:10982	caacauguaugucaaauauua
                                          *********************	31:::51	30--50	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1812.miRNA:10983	auuuucaacauguaugucaaa
                                             *********************	34:::54	33--53	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1812.miRNA:10984	uucaacauguaugucaaauau
                                              *********************	35:::55	34--54	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1812.miRNA:10985	ucaacauguaugucaaauauu
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1812.miRNA:10986	uuucaacauguaugucaaaua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1812.miRNA:10987	aacauguaugucaaauauuag
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1812
	agcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaa
	.((((((.......(((((........))))).......)))))).....((((((.((.((((((((.((..(((..(((((..((((((((..(((((((((((.((((((((((((((((((((..((((....((((((((((((......(((((((.((((((((....(((((((((((..((..((.........))..))..)))))))))))..))))))))..))))))).......)))))))).)))).....)))).)))))))))))))))))))).)))))))))))..)))))))).)))))..)))...)).)))))))).(((..((((((.((((........))))....))))))..)))..............)).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3637.353.0	is_MIRNA
	VAL:	17.06	MeanVal:	388.949998666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacaugaugcc-ccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaaug-uuuu-guuaaaauggcuag-uuucgaua-gguuaaccccuuuagaaauugauuguuagua
            +++++++-++--|+++--+++++--++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++--++++----|++++|++++++++------|+++++++-|++++++++----+++++++++++--++--++
            +++++++-++---+++--+++++-|++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++-|++++-----++++-++++++++-------+++++++--++++++++--||+++++++++++--++--++
    REV:    auuguaccacuuuggaguuaaaaa-ucgguaaagauuguacguacaauuuauaaucggcuaaauuuuu-uaaagauaaaaaaccaguuuugacaguuaaagguugccccaauuggau--aucuuuaacugguaaaaau
                                              *********************	35:::55	34--54	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:10988	caacauguaugucaaauauua
                                         *********************	30:::50	29--49	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:10989	auuuucaacauguaugucaaa
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:10990	uucaacauguaugucaaauau
                                             *********************	34:::54	33--53	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:10991	ucaacauguaugucaaauauu
                                           *********************	32:::52	31--51	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:10992	uuucaacauguaugucaaaua
                                               *********************	36:::56	35--55	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:10993	aacauguaugucaaauauuag
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1813
	cgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu
	.((((((..((((..(((.((((((...(((....)))...))))))(((((((.((..(((..(((((..((((((((..(((((((((((.((((((((((((((((((((..((((....((((((((((((......(((((((.((((((((....(((((((((((..((..((.........))..))..)))))))))))..))))))))..))))))).......)))))))).)))).....)))).)))))))))))))))))))).)))))))))))..)))))))).)))))..)))...)).)))))))..(((..((((((.((((........))))....))))))..)))...............)))))))..))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3637.353.1	is_MIRNA
	VAL:	15.68	MeanVal:	357.504316	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaacaugaugcc-ccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaaug-uuuu-guuaaaauggcuag-uuucgaua-gguuaaccccuuuagaaauugauuguuagua
            ++++++++-++--|+++--+++++--++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++--++++----|++++|++++++++------|+++++++-|++++++++----+++++++++++--++--++
            ++++++++-++---+++--+++++-|++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++-|++++-----++++-++++++++-------+++++++--++++++++--||+++++++++++--++--++
    REV:    aauuguaccacuuuggaguuaaaaa-ucgguaaagauuguacguacaauuuauaaucggcuaaauuuuu-uaaagauaaaaaaccaguuuugacaguuaaagguugccccaauuggau--aucuuuaacugguaaaaau
                                               *********************	36:::56	35--55	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1814.miRNA:10994	caacauguaugucaaauauua
                                          *********************	31:::51	30--50	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1814.miRNA:10995	auuuucaacauguaugucaaa
                                             *********************	34:::54	33--53	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1814.miRNA:10996	uucaacauguaugucaaauau
                                              *********************	35:::55	34--54	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1814.miRNA:10997	ucaacauguaugucaaauauu
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1814.miRNA:10998	uuucaacauguaugucaaaua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1814.miRNA:10999	aacauguaugucaaauauuag
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1814
	cgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu
	.((((((.....((..((.....))..)).......((((((.((.((((((((.((..(((..(((((..((((((((..(((((((((((.((((((((((((((((((((..((((....((((((((((((......(((((((.((((((((....(((((((((((..((..((.........))..))..)))))))))))..))))))))..))))))).......)))))))).)))).....)))).)))))))))))))))))))).)))))))))))..)))))))).)))))..)))...)).)))))))).(((..((((((.((((........))))....))))))..)))..............)).)))))).))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3637.370.0	is_MIRNA
	VAL:	170.22	MeanVal:	3879.853848	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcuccguuuggccacuguuua-uuggggu--uaacaugaugcc-ccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaaug-uuuu-guuaaaauggcuag-uuucgaua-gguuaaccccuuuagaaauugauuguuagua
            ++++-++++++++---++++--|++--+++||+++++++-++--|+++--+++++--++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++--++++----|++++|++++++++------|+++++++-|++++++++----+++++++++++--++--++
            ++++-++++++++|||++++---++--+++--+++++++-++---+++--+++++-|++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++-|++++-----++++-++++++++-------+++++++--++++++++--||+++++++++++--++--++
    REV:    uugaaguaaaccg---auaguaaaguuucggaauuguaccacuuuggaguuaaaaa-ucgguaaagauuguacguacaauuuauaaucggcuaaauuuuu-uaaagauaaaaaaccaguuuugacaguuaaagguugccccaauuggau--aucuuuaacugguaaaaau
                                                                              *********************	67:::87	63--83	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1815.miRNA:11000	caacauguaugucaaauauua
                                                                         *********************	62:::82	58--78	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1815.miRNA:11001	auuuucaacauguaugucaaa
                                                                            *********************	65:::85	61--81	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1815.miRNA:11002	uucaacauguaugucaaauau
                                                                           *********************	64:::84	60--80	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1815.miRNA:11003	uuucaacauguaugucaaaua
                                                                             *********************	66:::86	62--82	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1815.miRNA:11004	ucaacauguaugucaaauauu
                                                                               *********************	68:::88	64--84	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1815.miRNA:11005	aacauguaugucaaauauuag
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1815
	gagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu
	.((((.((((((((...((((..((..((((((((((.((..(((..(((((..((((((((..(((((((((((.((((((((((((((((((((..((((....((((((((((((......(((((((.((((((((....(((((((((((..((..((.........))..))..)))))))))))..))))))))..))))))).......)))))))).)))).....)))).)))))))))))))))))))).)))))))))))..)))))))).)))))..)))...)).)))))))..)))..))...)))))))))))).))))................................(((((....)))))

###########################################################################################################################

>scaffold3637.375.0	is_MIRNA
	VAL:	15.68	MeanVal:	357.504316	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaacaugaugcc-ccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaaug-uuuu-guuaaaauggcuag-uuucgaua-gguuaaccccuuuagaaauugauuguuagua
            ++++++++-++--|+++--+++++--++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++--++++----|++++|++++++++------|+++++++-|++++++++----+++++++++++--++--++
            ++++++++-++---+++--+++++-|++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++-|++++-----++++-++++++++-------+++++++--++++++++--||+++++++++++--++--++
    REV:    aauuguaccacuuuggaguuaaaaa-ucgguaaagauuguacguacaauuuauaaucggcuaaauuuuu-uaaagauaaaaaaccaguuuugacaguuaaagguugccccaauuggau--aucuuuaacugguaaaaau
                                               *********************	36:::56	35--55	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1816.miRNA:11006	caacauguaugucaaauauua
                                          *********************	31:::51	30--50	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1816.miRNA:11007	auuuucaacauguaugucaaa
                                             *********************	34:::54	33--53	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1816.miRNA:11008	uucaacauguaugucaaauau
                                              *********************	35:::55	34--54	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1816.miRNA:11009	ucaacauguaugucaaauauu
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1816.miRNA:11010	uuucaacauguaugucaaaua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1816.miRNA:11011	aacauguaugucaaauauuag
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1816
	ccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu
	..............((((((.((.((((((((.((..(((..(((((..((((((((..(((((((((((.((((((((((((((((((((..((((....((((((((((((......(((((((.((((((((....(((((((((((..((..((.........))..))..)))))))))))..))))))))..))))))).......)))))))).)))).....)))).)))))))))))))))))))).)))))))))))..)))))))).)))))..)))...)).)))))))).(((..((((((.((((........))))....))))))..)))..............)).)))))).......

###########################################################################################################################

>scaffold3637.388.0	is_MIRNA
	VAL:	15.68	MeanVal:	357.504316	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaacaugaugcc-ccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaaug-uuuu-guuaaaauggcuag-uuucgaua-gguuaaccccuuuagaaauugauuguuagua
            ++++++++-++--|+++--+++++--++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++--++++----|++++|++++++++------|+++++++-|++++++++----+++++++++++--++--++
            ++++++++-++---+++--+++++-|++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++-|++++-----++++-++++++++-------+++++++--++++++++--||+++++++++++--++--++
    REV:    aauuguaccacuuuggaguuaaaaa-ucgguaaagauuguacguacaauuuauaaucggcuaaauuuuu-uaaagauaaaaaaccaguuuugacaguuaaagguugccccaauuggau--aucuuuaacugguaaaaau
                                               *********************	36:::56	35--55	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1817.miRNA:11012	caacauguaugucaaauauua
                                          *********************	31:::51	30--50	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1817.miRNA:11013	auuuucaacauguaugucaaa
                                             *********************	34:::54	33--53	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1817.miRNA:11014	uucaacauguaugucaaauau
                                              *********************	35:::55	34--54	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1817.miRNA:11015	ucaacauguaugucaaauauu
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1817.miRNA:11016	uuucaacauguaugucaaaua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1817.miRNA:11017	aacauguaugucaaauauuag
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1817
	guuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaa
	.((((((.((.((((((((.((..(((..(((((..((((((((..(((((((((((.((((((((((((((((((((..((((....((((((((((((......(((((((.((((((((....(((((((((((..((..((.........))..))..)))))))))))..))))))))..))))))).......)))))))).)))).....)))).)))))))))))))))))))).)))))))))))..)))))))).)))))..)))...)).)))))))).(((..((((((.((((........))))....))))))..)))..............)).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3637.395.0	is_MIRNA
	VAL:	15.68	MeanVal:	357.504316	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaacaugaugcc-ccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaaug-uuuu-guuaaaauggcuag-uuucgaua-gguuaaccccuuuagaaauugauuguuagua
            ++++++++-++--|+++--+++++--++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++--++++----|++++|++++++++------|+++++++-|++++++++----+++++++++++--++--++
            ++++++++-++---+++--+++++-|++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++-|++++-----++++-++++++++-------+++++++--++++++++--||+++++++++++--++--++
    REV:    aauuguaccacuuuggaguuaaaaa-ucgguaaagauuguacguacaauuuauaaucggcuaaauuuuu-uaaagauaaaaaaccaguuuugacaguuaaagguugccccaauuggau--aucuuuaacugguaaaaau
                                               *********************	36:::56	35--55	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1818.miRNA:11018	caacauguaugucaaauauua
                                          *********************	31:::51	30--50	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1818.miRNA:11019	auuuucaacauguaugucaaa
                                             *********************	34:::54	33--53	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1818.miRNA:11020	uucaacauguaugucaaauau
                                              *********************	35:::55	34--54	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1818.miRNA:11021	ucaacauguaugucaaauauu
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1818.miRNA:11022	uuucaacauguaugucaaaua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1818.miRNA:11023	aacauguaugucaaauauuag
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1818
	gggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccg
	((..((((((((.((..(((..(((((..((((((((..(((((((((((.((((((((((((((((((((..((((....((((((((((((......(((((((.((((((((....(((((((((((..((..((.........))..))..)))))))))))..))))))))..))))))).......)))))))).)))).....)))).)))))))))))))))))))).)))))))))))..)))))))).)))))..)))...)).)))))))).(((..((((((.((((........))))....))))))..)))..............)).

###########################################################################################################################

>scaffold3637.398.0	is_MIRNA
	VAL:	15.68	MeanVal:	357.504316	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaacaugaugcc-ccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaaug-uuuu-guuaaaauggcuag-uuucgaua-gguuaaccccuuuagaaauugauuguuagua
            ++++++++-++--|+++--+++++--++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++--++++----|++++|++++++++------|+++++++-|++++++++----+++++++++++--++--++
            ++++++++-++---+++--+++++-|++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++-|++++-----++++-++++++++-------+++++++--++++++++--||+++++++++++--++--++
    REV:    aauuguaccacuuuggaguuaaaaa-ucgguaaagauuguacguacaauuuauaaucggcuaaauuuuu-uaaagauaaaaaaccaguuuugacaguuaaagguugccccaauuggau--aucuuuaacugguaaaaau
                                               *********************	36:::56	35--55	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1819.miRNA:11024	caacauguaugucaaauauua
                                          *********************	31:::51	30--50	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1819.miRNA:11025	auuuucaacauguaugucaaa
                                             *********************	34:::54	33--53	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1819.miRNA:11026	uucaacauguaugucaaauau
                                              *********************	35:::55	34--54	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1819.miRNA:11027	ucaacauguaugucaaauauu
                                            *********************	33:::53	32--52	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1819.miRNA:11028	uuucaacauguaugucaaaua
                                                *********************	37:::57	36--56	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1819.miRNA:11029	aacauguaugucaaauauuag
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1819
	guuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu
	.((((((((.((..(((..(((((..((((((((..(((((((((((.((((((((((((((((((((..((((....((((((((((((......(((((((.((((((((....(((((((((((..((..((.........))..))..)))))))))))..))))))))..))))))).......)))))))).)))).....)))).)))))))))))))))))))).)))))))))))..)))))))).)))))..)))...)).)))))))).(((..((((((.((((........))))....))))))..)))................(((((....)))))

###########################################################################################################################

>scaffold3637.411.0	is_MIRNA
	VAL:	15.08	MeanVal:	343.819198666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaaug-uuuu-guuaaaauggcuag-uuucgaua-gguuaaccccuuuagaaauugauuguuagua
            +++--+++++--++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++--++++----|++++|++++++++------|+++++++-|++++++++----+++++++++++--++--++
            +++--+++++-|++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++-|++++-----++++-++++++++-------+++++++--++++++++--||+++++++++++--++--++
    REV:    ggaguuaaaaa-ucgguaaagauuguacguacaauuuauaaucggcuaaauuuuu-uaaagauaaaaaaccaguuuugacaguuaaagguugccccaauuggau--aucuuuaacugguaaaaau
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1820.miRNA:11030	caacauguaugucaaauauua
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1820.miRNA:11031	auuuucaacauguaugucaaa
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1820.miRNA:11032	uucaacauguaugucaaauau
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1820.miRNA:11033	uuucaacauguaugucaaaua
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1820.miRNA:11034	ucaacauguaugucaaauauu
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1820.miRNA:11035	aacauguaugucaaauauuag
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1820
	cccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu
	.(((..(((((..((((((((..(((((((((((.((((((((((((((((((((..((((....((((((((((((......(((((((.((((((((....(((((((((((..((..((.........))..))..)))))))))))..))))))))..))))))).......)))))))).)))).....)))).)))))))))))))))))))).)))))))))))..)))))))).)))))..)))...............(((..((((((.((((........))))....))))))..)))................(((((....)))))

###########################################################################################################################

>scaffold3637.411.1	is_MIRNA
	VAL:	15.08	MeanVal:	343.819198666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaaug-uuuu-guuaaaauggcuag-uuucgaua-gguuaaccccuuuagaaauugauuguuagua
            +++--+++++--++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++--++++----|++++|++++++++------|+++++++-|++++++++----+++++++++++--++--++
            +++--+++++-|++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++-|++++-----++++-++++++++-------+++++++--++++++++--||+++++++++++--++--++
    REV:    ggaguuaaaaa-ucgguaaagauuguacguacaauuuauaaucggcuaaauuuuu-uaaagauaaaaaaccaguuuugacaguuaaagguugccccaauuggau--aucuuuaacugguaaaaau
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1821.miRNA:11036	caacauguaugucaaauauua
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1821.miRNA:11037	auuuucaacauguaugucaaa
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1821.miRNA:11038	uucaacauguaugucaaauau
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1821.miRNA:11039	uuucaacauguaugucaaaua
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1821.miRNA:11040	ucaacauguaugucaaauauu
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1821.miRNA:11041	aacauguaugucaaauauuag
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1821
	cccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu
	.(((..(((((..((((((((..(((((((((((.((((((((((((((((((((..((((....((((((((((((......(((((((.((((((((....(((((((((((..((..((.........))..))..)))))))))))..))))))))..))))))).......)))))))).)))).....)))).)))))))))))))))))))).)))))))))))..)))))))).)))))..)))........(((((..(((..((((((.((((........))))....))))))..))).........)))))..(((((....)))))

###########################################################################################################################

>scaffold3637.423.0	is_MIRNA
	VAL:	17.46	MeanVal:	398.001231333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaaug-uuuu-guuaaaauggcuag-uuucgaua-gguuaaccccuuuagaaauugauuguuagua
            ++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++--++++----|++++|++++++++------|+++++++-|++++++++----+++++++++++--++--++
            ++++++++--+++++++++++-++++++++++++++++++++-|++++-----++++-++++++++-------+++++++--++++++++--||+++++++++++--++--++
    REV:    ucgguaaagauuguacguacaauuuauaaucggcuaaauuuuu-uaaagauaaaaaaccaguuuugacaguuaaagguugccccaauuggau--aucuuuaacugguaaaaau
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1822.miRNA:11042	caacauguaugucaaauauua
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1822.miRNA:11043	auuuucaacauguaugucaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1822.miRNA:11044	uuucaacauguaugucaaaua
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1822.miRNA:11045	uucaacauguaugucaaauau
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1822.miRNA:11046	ucaacauguaugucaaauauu
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1822.miRNA:11047	aacauguaugucaaauauuag
>>scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1822
	aagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu
	.((((((((..(((((((((((.((((((((((((((((((((..((((....((((((((((((......(((((((.((((((((....(((((((((((..((..((.........))..))..)))))))))))..))))))))..))))))).......)))))))).)))).....)))).)))))))))))))))))))).)))))))))))..)))))))).........((.....))........(((..((((((.((((........))))....))))))..)))................(((((....)))))

###########################################################################################################################

>scaffold3646.0	is_MIRNA
	VAL:	3.38	MeanVal:	39.538027	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauugugca-----ugguuuuagugcauuguaccaaagugcacaguggauaau-ucaugaugaaacuacacaagacuauagugc
            ++++-++++|||||++++--+++++++-----+++-+++++++++++++++--|++++++++--------+++---+++-++++
            ++++-++++-----++++-|+++++++---||+++-+++++++++++++++---++++++++--------+++--|+++-++++
    REV:    auaaaacguugaauaucau-gucauguuaa--gguguuacgugucacuuguaaugguacuacgucaaggaguuaa-guaguacg
                                                                *********************	53:::73	48--67	>>scaffold3646.Lu0910.pre-miRNA:1823.miRNA:11048	u-ucaugaugaaacuacacaa
                                                            *********************	49:::69	44--63	>>scaffold3646.Lu0910.pre-miRNA:1823.miRNA:11049	auaau-ucaugaugaaacuac
                                                                  *********************	55:::75	49--69	>>scaffold3646.Lu0910.pre-miRNA:1823.miRNA:11050	ucaugaugaaacuacacaaga
                                                                 *********************	54:::74	49--68	>>scaffold3646.Lu0910.pre-miRNA:1823.miRNA:11051	-ucaugaugaaacuacacaag
                                                               *********************	52:::72	47--66	>>scaffold3646.Lu0910.pre-miRNA:1823.miRNA:11052	au-ucaugaugaaacuacaca
                                                              *********************	51:::71	46--65	>>scaffold3646.Lu0910.pre-miRNA:1823.miRNA:11053	aau-ucaugaugaaacuacac
>>scaffold3646.Lu0910.pre-miRNA:1823
	ugcauaguggaaauacacuguaccaaagucaacgaucuauugugcaugguuuuagugcauuguaccaaagugcacaguggauaauucaugaugaaacuacacaagacuauagugcaugaugcaugaugaauugaggaacugcaucaugguaauguucacugugcauuguggaauuguacuguacuauaaguugcaaaauacaagguggauuguggaaaugcaccauaccaaggugcacugugcauaguggaaauucacuguacaaaagugcaagguucauaguccauuguggauguacaaauuaccaaggugcacuguguauaguggaagugcaguauaccacgacacagugcauauuuaaagugagcuguacauaggugcacugugcauugugua
	(((((((((....((((.((((((.............((((.((((((((..(((((((.....(((.(((((((((((((((..((((((((........(((...(((.((((.....)))).)))..)))........))))))))...))))))))))))))).)))...))))))).)))).....)))).))))((..((((((((((((..((((((.......)))))).(((((..(((((....))))))))))...........))))))))))))..)).(((((((..((((....(((((((((((...((((............)))).))))))))))).......))))..))))))).)))))).)))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1001.0	is_MIRNA
	VAL:	2.28	MeanVal:	55.490505	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucgcaguuuuguauuuuggacauauccccuagcucagaagucaacu-gaugcaaggcuggugguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauc
            ++++-++++++++++++++++++++++---+++++++-+++++----|++++++++++--++++++++--+++-+++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++-+++++++++++++++++++++-++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
            ++++-++++++++++++++++++++++---+++++++-+++++-----++++++++++--++++++++--+++-+++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++-+++++++++++++++++++++-++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
    REV:    cagccucaaagcauaaaaccuguauagaaaaucgaguauucaggcuaucuacguucuggucgccgcaaccuuucgagcaaguuaaaggauguugaaacuagucccucaauacagcucuaacggcgauaccuagacauuuuaaaaagcgauacacguaucgcgguucuaauuguaaaguaucgccguuucaacuguuagguaagaucuuuaaaacaguuag
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1824.miRNA:11054	uauuuuggacauauccccuag
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1824.miRNA:11055	guauuuuggacauauccccua
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1824.miRNA:11056	auuuuggacauauccccuagc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1824.miRNA:11057	uuuuggacauauccccuagcu
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1824.miRNA:11058	uuggacauauccccuagcuca
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1824.miRNA:11059	uuuggacauauccccuagcuc
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1824
	gucgcaguuuuguauuuuggacauauccccuagcucagaagucaacugaugcaaggcuggugguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauccuuuccaaaaaaccuaauuuuaccaaguauagcgcaacgauugacaaaauuucuagaauggauugucaacuuugccgcuaugaaauguuaaucuuggcgcuaugcacauagcgaaaaauuuuacagauccauagcggcaaucucgacauaacucccugaucaaaguuguaggaaauugaacgagcuuuccaacgccgcuggucuugcaucuaucggacuuaugagcuaaaagauauguccaaaauacgaaacuccgacguuuuccgaccaagucga
	((((.((((((((((((((((((((((...(((((((.(((((....((((((((((..((((((((..(((.(((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((.(((((((((((((((((((((.((((((.(((((((((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((...(((((.......((((......)))).....((.....))...)))))...)))))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))))))))).)))))).))))))))))))))))))))).)))))))))).))))))))))))))))))))))))))))).)))..))))))))..)))))))))).....))))).)))))))...)))))))))))))))))))))).))))......((((...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1005.0	is_MIRNA
	VAL:	2.18	MeanVal:	53.046931	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguuuuguauuuuggacauauccccuagcucagaagucaacu-gaugcaaggcuggugguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauc
            ++++++++++++++++++++++---+++++++-+++++----|++++++++++--++++++++--+++-+++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++-+++++++++++++++++++++-++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
            ++++++++++++++++++++++---+++++++-+++++-----++++++++++--++++++++--+++-+++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++-+++++++++++++++++++++-++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
    REV:    ucaaagcauaaaaccuguauagaaaaucgaguauucaggcuaucuacguucuggucgccgcaaccuuucgagcaaguuaaaggauguugaaacuagucccucaauacagcucuaacggcgauaccuagacauuuuaaaaagcgauacacguaucgcgguucuaauuguaaaguaucgccguuucaacuguuagguaagaucuuuaaaacaguuag
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1825.miRNA:11060	uauuuuggacauauccccuag
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1825.miRNA:11061	guauuuuggacauauccccua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1825.miRNA:11062	auuuuggacauauccccuagc
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1825.miRNA:11063	uuuuggacauauccccuagcu
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1825.miRNA:11064	uuggacauauccccuagcuca
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1825.miRNA:11065	uuuggacauauccccuagcuc
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1825
	caguuuuguauuuuggacauauccccuagcucagaagucaacugaugcaaggcuggugguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauccuuuccaaaaaaccuaauuuuaccaaguauagcgcaacgauugacaaaauuucuagaauggauugucaacuuugccgcuaugaaauguuaaucuuggcgcuaugcacauagcgaaaaauuuuacagauccauagcggcaaucucgacauaacucccugaucaaaguuguaggaaauugaacgagcuuuccaacgccgcuggucuugcaucuaucggacuuaugagcuaaaagauauguccaaaauacgaaacuccgacguuuuccgaccaagucga
	.((((((((((((((((((((((...(((((((.(((((....((((((((((..((((((((..(((.(((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((.(((((((((((((((((((((.((((((.(((((((((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((...(((((.......((((......)))).....((.....))...)))))...)))))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))))))))).)))))).))))))))))))))))))))).)))))))))).))))))))))))))))))))))))))))).)))..))))))))..)))))))))).....))))).)))))))...)))))))))))))))))))))).((((.............)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1012.0	is_MIRNA
	VAL:	1123.33	MeanVal:	8750.747711	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuau
            ++++++--+++++++++++++--++++++-+++++++++++
            ++++++--+++++++++++++-|++++++-+++++++++++
    REV:    acaguugaaacggugauacuuu-auaguuagaacggcgaua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1826.miRNA:11066	uugccgcuauggauuuguuaa
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1826.miRNA:11067	gucaagauugccgcuauggau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1826.miRNA:11068	caagauugccgcuauggauuu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1826.miRNA:11069	ucaagauugccgcuauggauu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1826.miRNA:11070	gcuauggauuuguuaaauuug
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1826.miRNA:11071	ugccgcuauggauuuguuaaa
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1826
	guauuuuggacauauccccuagcucagaagucaacugaugcaaggcuggugguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauccuuuccaaaaaacc
	((.(((((((.......(((.((((((.......)))).)).))).((((((..(((...((((((.((((............))))....)))))).((((((..(((((((((((((..((((((.(((((((((((....))))))))))).)))))).)))))))))))))..)))))).........)))....))))))......))))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1014.0	is_MIRNA
	VAL:	1123.33	MeanVal:	8750.747711	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuau
            ++++++--+++++++++++++--++++++-+++++++++++
            ++++++--+++++++++++++-|++++++-+++++++++++
    REV:    acaguugaaacggugauacuuu-auaguuagaacggcgaua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1827.miRNA:11072	uugccgcuauggauuuguuaa
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1827.miRNA:11073	gucaagauugccgcuauggau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1827.miRNA:11074	caagauugccgcuauggauuu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1827.miRNA:11075	ucaagauugccgcuauggauu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1827.miRNA:11076	gcuauggauuuguuaaauuug
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1827.miRNA:11077	ugccgcuauggauuuguuaaa
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1827
	auuuuggacauauccccuagcucagaagucaacugaugcaaggcuggugguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauccuuuccaaaaa
	.(((((((.......(((.((((((.......)))).)).))).((((((..(((...((((((.((((............))))....)))))).((((((..(((((((((((((..((((((.(((((((((((....))))))))))).)))))).)))))))))))))..)))))).........)))....))))))......))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1028.0	is_MIRNA
	VAL:	1123.33	MeanVal:	8750.747711	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuau
            ++++++--+++++++++++++--++++++-+++++++++++
            ++++++--+++++++++++++-|++++++-+++++++++++
    REV:    acaguugaaacggugauacuuu-auaguuagaacggcgaua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1828.miRNA:11078	uugccgcuauggauuuguuaa
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1828.miRNA:11079	gucaagauugccgcuauggau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1828.miRNA:11080	caagauugccgcuauggauuu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1828.miRNA:11081	ucaagauugccgcuauggauu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1828.miRNA:11082	gcuauggauuuguuaaauuug
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1828.miRNA:11083	ugccgcuauggauuuguuaaa
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1828
	cccuagcucagaagucaacugaugcaaggcuggugguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaa
	.(((.((((((.......)))).)).))).((((((..(((...((((((.((((............))))....)))))).((((((..(((((((((((((..((((((.(((((((((((....))))))))))).)))))).)))))))))))))..)))))).........)))....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1030.0	is_MIRNA
	VAL:	2.37	MeanVal:	51.1956773333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagcucagaagucaacu-gaugcaaggcuggugguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauc
            +++++++-+++++----|++++++++++--++++++++--+++-+++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++-+++++++++++++++++++++-++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
            +++++++-+++++-----++++++++++--++++++++--+++-+++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++-+++++++++++++++++++++-++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
    REV:    aucgaguauucaggcuaucuacguucuggucgccgcaaccuuucgagcaaguuaaaggauguugaaacuagucccucaauacagcucuaacggcgauaccuagacauuuuaaaaagcgauacacguaucgcgguucuaauuguaaaguaucgccguuucaacuguuagguaagaucuuuaaaacaguuag
                                                                                                                                                                                    *********************	169:::189	168--188	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1829.miRNA:11084	cauucugaaaauuucgccaau
                                                                                                                                                                                *********************	165:::185	164--184	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1829.miRNA:11085	aauccauucugaaaauuucgc
                                                                                                                                                                                     *********************	170:::190	169--189	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1829.miRNA:11086	auucugaaaauuucgccaauc
                                                                                                                                                                              *********************	163:::183	162--182	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1829.miRNA:11087	acaauccauucugaaaauuuc
                                                                                                                                                                                   *********************	168:::188	167--187	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1829.miRNA:11088	ccauucugaaaauuucgccaa
                                                                                                                                                                                 *********************	166:::186	165--185	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1829.miRNA:11089	auccauucugaaaauuucgcc
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1829
	cuagcucagaagucaacugaugcaaggcuggugguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauccuuuccaaaaaaccuaauuuuaccaaguauagcgcaacgauugacaaaauuucuagaauggauugucaacuuugccgcuaugaaauguuaaucuuggcgcuaugcacauagcgaaaaauuuuacagauccauagcggcaaucucgacauaacucccugaucaaaguuguaggaaauugaacgagcuuuccaacgccgcuggucuugcaucuaucggacuuaugagcuaaaagauauguccaaaauacgaaacuccgacguuuuccgaccaagucgauaucc
	.(((((((.(((((....((((((((((..((((((((..(((.(((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((.(((((((((((((((((((((.((((((.(((((((((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((...(((((.......((((......)))).....((.....))...)))))...)))))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))))))))).)))))).))))))))))))))))))))).)))))))))).))))))))))))))))))))))))))))).)))..))))))))..)))))))))).....))))).)))))))...(((((...........(((((......))))).((((...))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1032.0	is_MIRNA
	VAL:	1123.33	MeanVal:	8750.747711	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuau
            ++++++--+++++++++++++--++++++-+++++++++++
            ++++++--+++++++++++++-|++++++-+++++++++++
    REV:    acaguugaaacggugauacuuu-auaguuagaacggcgaua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1830.miRNA:11090	uugccgcuauggauuuguuaa
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1830.miRNA:11091	gucaagauugccgcuauggau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1830.miRNA:11092	caagauugccgcuauggauuu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1830.miRNA:11093	ucaagauugccgcuauggauu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1830.miRNA:11094	gcuauggauuuguuaaauuug
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1830.miRNA:11095	ugccgcuauggauuuguuaaa
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1830
	agcucagaagucaacugaugcaaggcuggugguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauccuu
	.((((((.......)))).)).(((.((((((..(((...((((((.((((............))))....)))))).((((((..(((((((((((((..((((((.(((((((((((....))))))))))).)))))).)))))))))))))..)))))).........)))....))))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1040.0	is_MIRNA
	VAL:	1.90	MeanVal:	40.948344	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugcaaggcuggugguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauc
            ++++++++++--++++++++--+++-+++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++-+++++++++++++++++++++-++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
            ++++++++++--++++++++--+++-+++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++-+++++++++++++++++++++-++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
    REV:    cuacguucuggucgccgcaaccuuucgagcaaguuaaaggauguugaaacuagucccucaauacagcucuaacggcgauaccuagacauuuuaaaaagcgauacacguaucgcgguucuaauuguaaaguaucgccguuucaacuguuagguaagaucuuuaaaacaguuag
                                                                                                                                                                  *********************	151:::171	151--171	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1831.miRNA:11096	cauucugaaaauuucgccaau
                                                                                                                                                              *********************	147:::167	147--167	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1831.miRNA:11097	aauccauucugaaaauuucgc
                                                                                                                                                                   *********************	152:::172	152--172	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1831.miRNA:11098	auucugaaaauuucgccaauc
                                                                                                                                                            *********************	145:::165	145--165	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1831.miRNA:11099	acaauccauucugaaaauuuc
                                                                                                                                                                 *********************	150:::170	150--170	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1831.miRNA:11100	ccauucugaaaauuucgccaa
                                                                                                                                                               *********************	148:::168	148--168	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1831.miRNA:11101	auccauucugaaaauuucgcc
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1831
	agucaacugaugcaaggcuggugguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauccuuuccaaaaaaccuaauuuuaccaaguauagcgcaacgauugacaaaauuucuagaauggauugucaacuuugccgcuaugaaauguuaaucuuggcgcuaugcacauagcgaaaaauuuuacagauccauagcggcaaucucgacauaacucccugaucaaaguuguaggaaauugaacgagcuuuccaacgccgcuggucuugcaucuaucggacuuaugagcuaaaagauauguccaaaauacgaaacuccgacguuuuccgaccaagucga
	.(((....((((((((((..((((((((..(((.(((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((.(((((((((((((((((((((.((((((.(((((((((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((...(((((.......((((......)))).....((.....))...)))))...)))))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))))))))).)))))).))))))))))))))))))))).)))))))))).))))))))))))))))))))))))))))).)))..))))))))..))))))))))....((((.(((..........))).))))...............)))......((((...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1048.0	is_MIRNA
	VAL:	1.90	MeanVal:	40.948344	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugcaaggcuggugguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauc
            ++++++++++--++++++++--+++-+++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++-+++++++++++++++++++++-++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
            ++++++++++--++++++++--+++-+++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++-+++++++++++++++++++++-++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
    REV:    cuacguucuggucgccgcaaccuuucgagcaaguuaaaggauguugaaacuagucccucaauacagcucuaacggcgauaccuagacauuuuaaaaagcgauacacguaucgcgguucuaauuguaaaguaucgccguuucaacuguuagguaagaucuuuaaaacaguuag
                                                                                                                                                                  *********************	151:::171	151--171	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1832.miRNA:11102	cauucugaaaauuucgccaau
                                                                                                                                                              *********************	147:::167	147--167	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1832.miRNA:11103	aauccauucugaaaauuucgc
                                                                                                                                                                   *********************	152:::172	152--172	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1832.miRNA:11104	auucugaaaauuucgccaauc
                                                                                                                                                            *********************	145:::165	145--165	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1832.miRNA:11105	acaauccauucugaaaauuuc
                                                                                                                                                                 *********************	150:::170	150--170	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1832.miRNA:11106	ccauucugaaaauuucgccaa
                                                                                                                                                               *********************	148:::168	148--168	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1832.miRNA:11107	auccauucugaaaauuucgcc
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1832
	gaugcaaggcuggugguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauccuuuccaaaaaaccuaauuuuaccaaguauagcgcaacgauugacaaaauuucuagaauggauugucaacuuugccgcuaugaaauguuaaucuuggcgcuaugcacauagcgaaaaauuuuacagauccauagcggcaaucucgacauaacucccugaucaaaguuguaggaaauugaacgagcuuuccaacgccgcuggucuugcaucuaucggacuuaugagcuaaaagauauguccaaaauacgaaacuccgacguuuuccgaccaagucga
	((((((((((..((((((((..(((.(((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((.(((((((((((((((((((((.((((((.(((((((((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((...(((((.......((((......)))).....((.....))...)))))...)))))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))))))))).)))))).))))))))))))))))))))).)))))))))).))))))))))))))))))))))))))))).)))..))))))))..))))))))))....((((.(((..........))).))))..............((((.............)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1048.1	is_MIRNA
	VAL:	1.90	MeanVal:	40.948344	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugcaaggcuggugguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauc
            ++++++++++--++++++++--+++-+++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++-+++++++++++++++++++++-++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
            ++++++++++--++++++++--+++-+++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++-+++++++++++++++++++++-++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
    REV:    cuacguucuggucgccgcaaccuuucgagcaaguuaaaggauguugaaacuagucccucaauacagcucuaacggcgauaccuagacauuuuaaaaagcgauacacguaucgcgguucuaauuguaaaguaucgccguuucaacuguuagguaagaucuuuaaaacaguuag
                                                                                                                                                                  *********************	151:::171	151--171	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1833.miRNA:11108	cauucugaaaauuucgccaau
                                                                                                                                                              *********************	147:::167	147--167	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1833.miRNA:11109	aauccauucugaaaauuucgc
                                                                                                                                                                   *********************	152:::172	152--172	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1833.miRNA:11110	auucugaaaauuucgccaauc
                                                                                                                                                            *********************	145:::165	145--165	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1833.miRNA:11111	acaauccauucugaaaauuuc
                                                                                                                                                                 *********************	150:::170	150--170	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1833.miRNA:11112	ccauucugaaaauuucgccaa
                                                                                                                                                               *********************	148:::168	148--168	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1833.miRNA:11113	auccauucugaaaauuucgcc
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1833
	gaugcaaggcuggugguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauccuuuccaaaaaaccuaauuuuaccaaguauagcgcaacgauugacaaaauuucuagaauggauugucaacuuugccgcuaugaaauguuaaucuuggcgcuaugcacauagcgaaaaauuuuacagauccauagcggcaaucucgacauaacucccugaucaaaguuguaggaaauugaacgagcuuuccaacgccgcuggucuugcaucuaucggacuuaugagcuaaaagauauguccaaaauacgaaacuccgacguuuuccgaccaagucga
	((((((((((..((((((((..(((.(((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((.(((((((((((((((((((((.((((((.(((((((((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((...(((((.......((((......)))).....((.....))...)))))...)))))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))))))))).)))))).))))))))))))))))))))).)))))))))).))))))))))))))))))))))))))))).)))..))))))))..))))))))))....((((.(((..........))).)))).......(((((......))))).((((...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1049.0	is_MIRNA
	VAL:	1123.33	MeanVal:	8750.747711	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuau
            ++++++--+++++++++++++--++++++-+++++++++++
            ++++++--+++++++++++++-|++++++-+++++++++++
    REV:    acaguugaaacggugauacuuu-auaguuagaacggcgaua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1834.miRNA:11114	uugccgcuauggauuuguuaa
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1834.miRNA:11115	gucaagauugccgcuauggau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1834.miRNA:11116	caagauugccgcuauggauuu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1834.miRNA:11117	ucaagauugccgcuauggauu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1834.miRNA:11118	gcuauggauuuguuaaauuug
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1834.miRNA:11119	ugccgcuauggauuuguuaaa
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1834
	augcaaggcuggugguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauccuuuccaa
	.((.((((.((((((..(((...((((((.((((............))))....)))))).((((((..(((((((((((((..((((((.(((((((((((....))))))))))).)))))).)))))))))))))..)))))).........)))....))))))..))))..)).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1049.1	is_MIRNA
	VAL:	1123.33	MeanVal:	8750.747711	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuau
            ++++++--+++++++++++++--++++++-+++++++++++
            ++++++--+++++++++++++-|++++++-+++++++++++
    REV:    acaguugaaacggugauacuuu-auaguuagaacggcgaua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1835.miRNA:11120	uugccgcuauggauuuguuaa
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1835.miRNA:11121	gucaagauugccgcuauggau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1835.miRNA:11122	caagauugccgcuauggauuu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1835.miRNA:11123	ucaagauugccgcuauggauu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1835.miRNA:11124	gcuauggauuuguuaaauuug
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1835.miRNA:11125	ugccgcuauggauuuguuaaa
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1835
	augcaaggcuggugguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauccuuuccaa
	....((((.((((((..(((...((((((.((((............))))....)))))).((((((..(((((((((((((..((((((.(((((((((((....))))))))))).)))))).)))))))))))))..)))))).........)))....))))))..)))).....

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1052.0	is_MIRNA
	VAL:	1123.33	MeanVal:	8750.747711	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuau
            ++++++--+++++++++++++--++++++-+++++++++++
            ++++++--+++++++++++++-|++++++-+++++++++++
    REV:    acaguugaaacggugauacuuu-auaguuagaacggcgaua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1836.miRNA:11126	uugccgcuauggauuuguuaa
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1836.miRNA:11127	gucaagauugccgcuauggau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1836.miRNA:11128	caagauugccgcuauggauuu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1836.miRNA:11129	ucaagauugccgcuauggauu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1836.miRNA:11130	gcuauggauuuguuaaauuug
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1836.miRNA:11131	ugccgcuauggauuuguuaaa
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1836
	caaggcuggugguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauccuuu
	.((((.((((((..(((...((((((.((((............))))....)))))).((((((..(((((((((((((..((((((.(((((((((((....))))))))))).)))))).)))))))))))))..)))))).........)))....))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1057.0	is_MIRNA
	VAL:	1123.33	MeanVal:	8750.747711	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuau
            ++++++--+++++++++++++--++++++-+++++++++++
            ++++++--+++++++++++++-|++++++-+++++++++++
    REV:    acaguugaaacggugauacuuu-auaguuagaacggcgaua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1837.miRNA:11132	uugccgcuauggauuuguuaa
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1837.miRNA:11133	gucaagauugccgcuauggau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1837.miRNA:11134	caagauugccgcuauggauuu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1837.miRNA:11135	ucaagauugccgcuauggauu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1837.miRNA:11136	gcuauggauuuguuaaauuug
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1837.miRNA:11137	ugccgcuauggauuuguuaaa
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1837
	cuggugguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaa
	.((((((..(((...((((((.((((............))))....)))))).((((((..(((((((((((((..((((((.(((((((((((....))))))))))).)))))).)))))))))))))..)))))).........)))....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1058.0	is_MIRNA
	VAL:	1.76	MeanVal:	37.9021893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauc
            +++++++++--+++-+++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++-+++++++++++++++++++++-++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
            +++++++++--+++-+++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++-+++++++++++++++++++++-++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
    REV:    ucgccgcaaccuuucgagcaaguuaaaggauguugaaacuagucccucaauacagcucuaacggcgauaccuagacauuuuaaaaagcgauacacguaucgcgguucuaauuguaaaguaucgccguuucaacuguuagguaagaucuuuaaaacaguuag
                                                                                                                                                       *********************	140:::160	140--160	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1838.miRNA:11138	cauucugaaaauuucgccaau
                                                                                                                                                   *********************	136:::156	136--156	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1838.miRNA:11139	aauccauucugaaaauuucgc
                                                                                                                                                        *********************	141:::161	141--161	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1838.miRNA:11140	auucugaaaauuucgccaauc
                                                                                                                                                 *********************	134:::154	134--154	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1838.miRNA:11141	acaauccauucugaaaauuuc
                                                                                                                                                      *********************	139:::159	139--159	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1838.miRNA:11142	ccauucugaaaauuucgccaa
                                                                                                                                                     *********************	138:::158	138--158	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1838.miRNA:11143	uccauucugaaaauuucgcca
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1838
	uggugguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauccuuuccaaaaaaccuaauuuuaccaaguauagcgcaacgauugacaaaauuucuagaauggauugucaacuuugccgcuaugaaauguuaaucuuggcgcuaugcacauagcgaaaaauuuuacagauccauagcggcaaucucgacauaacucccugaucaaaguuguaggaaauugaacgagcuuuccaacgccgcuggucuugcaucuaucggacuuaugagcuaaaagauauguccaaaauacgaaacuccgacguuuuccgacca
	.(((((((((..(((.(((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((.(((((((((((((((((((((.((((((.(((((((((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((...(((((.......((((......)))).....((.....))...)))))...)))))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))))))))).)))))).))))))))))))))))))))).)))))))))).))))))))))))))))))))))))))))).)))..)))))))))((((...........((((.(((..........))).)))).......(((((......)))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1062.0	is_MIRNA
	VAL:	1.65	MeanVal:	35.5614826666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauc
            ++++++--+++-+++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++-+++++++++++++++++++++-++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
            ++++++--+++-+++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++-+++++++++++++++++++++-++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
    REV:    ccgcaaccuuucgagcaaguuaaaggauguugaaacuagucccucaauacagcucuaacggcgauaccuagacauuuuaaaaagcgauacacguaucgcgguucuaauuguaaaguaucgccguuucaacuguuagguaagaucuuuaaaacaguuag
                                                                                                                                                    *********************	137:::157	137--157	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1839.miRNA:11144	cauucugaaaauuucgccaau
                                                                                                                                                *********************	133:::153	133--153	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1839.miRNA:11145	aauccauucugaaaauuucgc
                                                                                                                                                     *********************	138:::158	138--158	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1839.miRNA:11146	auucugaaaauuucgccaauc
                                                                                                                                              *********************	131:::151	131--151	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1839.miRNA:11147	acaauccauucugaaaauuuc
                                                                                                                                                   *********************	136:::156	136--156	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1839.miRNA:11148	ccauucugaaaauuucgccaa
                                                                                                                                                 *********************	134:::154	134--154	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1839.miRNA:11149	auccauucugaaaauuucgcc
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1839
	gguguuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauccuuuccaaaaaaccuaauuuuaccaaguauagcgcaacgauugacaaaauuucuagaauggauugucaacuuugccgcuaugaaauguuaaucuuggcgcuaugcacauagcgaaaaauuuuacagauccauagcggcaaucucgacauaacucccugaucaaaguuguaggaaauugaacgagcuuuccaacgccgcuggucuugcaucuaucggacuuaugagcuaaaagauauguccaaaauacgaaacuccgacguuuuccgaccaa
	((((((..(((.(((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((.(((((((((((((((((((((.((((((.(((((((((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((...(((((.......((((......)))).....((.....))...)))))...)))))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))))))))).)))))).))))))))))))))))))))).)))))))))).))))))))))))))))))))))))))))).)))..))))))..(((((...........((((.(((..........))).)))).......(((((......)))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1065.0	is_MIRNA
	VAL:	1.55	MeanVal:	33.408464	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauc
            +++--+++-+++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++-+++++++++++++++++++++-++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
            +++--+++-+++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++-+++++++++++++++++++++-++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
    REV:    caaccuuucgagcaaguuaaaggauguugaaacuagucccucaauacagcucuaacggcgauaccuagacauuuuaaaaagcgauacacguaucgcgguucuaauuguaaaguaucgccguuucaacuguuagguaagaucuuuaaaacaguuag
                                                                                                                                                 *********************	134:::154	134--154	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1840.miRNA:11150	cauucugaaaauuucgccaau
                                                                                                                                             *********************	130:::150	130--150	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1840.miRNA:11151	aauccauucugaaaauuucgc
                                                                                                                                                  *********************	135:::155	135--155	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1840.miRNA:11152	auucugaaaauuucgccaauc
                                                                                                                                           *********************	128:::148	128--148	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1840.miRNA:11153	acaauccauucugaaaauuuc
                                                                                                                                                *********************	133:::153	133--153	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1840.miRNA:11154	ccauucugaaaauuucgccaa
                                                                                                                                               *********************	132:::152	132--152	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1840.miRNA:11155	uccauucugaaaauuucgcca
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1840
	guuccaaaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauccuuuccaaaaaaccuaauuuuaccaaguauagcgcaacgauugacaaaauuucuagaauggauugucaacuuugccgcuaugaaauguuaaucuuggcgcuaugcacauagcgaaaaauuuuacagauccauagcggcaaucucgacauaacucccugaucaaaguuguaggaaauugaacgagcuuuccaacgccgcuggucuugcaucuaucggacuuaugagcuaaaagauauguccaaaauacgaaacuccgacguuuuccgaccaagucga
	(((..(((.(((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((.(((((((((((((((((((((.((((((.(((((((((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((...(((((.......((((......)))).....((.....))...)))))...)))))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))))))))).)))))).))))))))))))))))))))).)))))))))).))))))))))))))))))))))))))))).)))..)))..((((((((...........((((.(((..........))).)))).......(((((......)))))..)))).)).)).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1071.0	is_MIRNA
	VAL:	1123.33	MeanVal:	8750.747711	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuau
            ++++++--+++++++++++++--++++++-+++++++++++
            ++++++--+++++++++++++-|++++++-+++++++++++
    REV:    acaguugaaacggugauacuuu-auaguuagaacggcgaua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1841.miRNA:11156	uugccgcuauggauuuguuaa
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1841.miRNA:11157	gucaagauugccgcuauggau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1841.miRNA:11158	caagauugccgcuauggauuu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1841.miRNA:11159	ucaagauugccgcuauggauu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1841.miRNA:11160	gcuauggauuuguuaaauuug
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1841.miRNA:11161	ugccgcuauggauuuguuaaa
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1841
	aaacucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaa
	.((((((.((((............))))....)))))).((((((..(((((((((((((..((((((.(((((((((((....))))))))))).)))))).)))))))))))))..)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1073.0	is_MIRNA
	VAL:	1.43	MeanVal:	30.7592586666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauc
            +++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++-+++++++++++++++++++++-++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
            +++++++++++++++++++++++++++++-++++++++++-+++++++++++++++++++++-++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
    REV:    gagcaaguuaaaggauguugaaacuagucccucaauacagcucuaacggcgauaccuagacauuuuaaaaagcgauacacguaucgcgguucuaauuguaaaguaucgccguuucaacuguuagguaagaucuuuaaaacaguuag
                                                                                                                                        *********************	125:::145	125--145	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1842.miRNA:11162	cauucugaaaauuucgccaau
                                                                                                                                    *********************	121:::141	121--141	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1842.miRNA:11163	aauccauucugaaaauuucgc
                                                                                                                                         *********************	126:::146	126--146	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1842.miRNA:11164	auucugaaaauuucgccaauc
                                                                                                                                  *********************	119:::139	119--139	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1842.miRNA:11165	acaauccauucugaaaauuuc
                                                                                                                                       *********************	124:::144	124--144	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1842.miRNA:11166	ccauucugaaaauuucgccaa
                                                                                                                                      *********************	123:::143	123--143	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1842.miRNA:11167	uccauucugaaaauuucgcca
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1842
	acucguucaauuuccuacaacuuugaucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauccuuuccaaaaaaccuaauuuuaccaaguauagcgcaacgauugacaaaauuucuagaauggauugucaacuuugccgcuaugaaauguuaaucuuggcgcuaugcacauagcgaaaaauuuuacagauccauagcggcaaucucgacauaacucccugaucaaaguuguaggaaauugaacgagcuuuccaacgccgcuggucuugcaucuaucggacuuaugagcuaaaagauauguccaaaauacgaaacuccgacguuuuccgaccaagucga
	.(((((((((((((((((((((((((((((.((((((((((.(((((((((((((((((((((.((((((.(((((((((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((...(((((.......((((......)))).....((.....))...)))))...)))))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))))))))).)))))).))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))))))))))))))))))))...........((((((((...........((((.(((..........))).)))).......(((((......)))))..)))).)).)).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1098.0	is_MIRNA
	VAL:	38.28	MeanVal:	321.061728	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuau
            ++++-------++++++--+++++++++++++--++++++-+++++++++++
            ++++-------++++++--+++++++++++++-|++++++-+++++++++++
    REV:    agucuuaccuaacaguugaaacggugauacuuu-auaguuagaacggcgaua
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1843.miRNA:11168	uugccgcuauggauuuguuaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1843.miRNA:11169	uaugucaagauugccgcuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1843.miRNA:11170	gucaagauugccgcuauggau
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1843.miRNA:11171	ugucaagauugccgcuaugga
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1843.miRNA:11172	uuaugucaagauugccgcuau
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1843.miRNA:11173	caagauugccgcuauggauuu
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1843
	aucagugaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaa
	.((((.......((((((..(((((((((((((..((((((.(((((((((((....))))))))))).)))))).)))))))))))))..)))))).......)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1104.0	is_MIRNA
	VAL:	20.09	MeanVal:	160.8930225	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguua--ugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuau
            ++++--||++++++--+++++++++++++--++++++-+++++++++++
            ++++----++++++--+++++++++++++-|++++++-+++++++++++
    REV:    cuuaccuaacaguugaaacggugauacuuu-auaguuagaacggcgaua
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1844.miRNA:11174	uugccgcuauggauuuguuaa
                     *********************	10:::30	8--28	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1844.miRNA:11175	gucaagauugccgcuauggau
                    *********************	9:::29	7--27	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1844.miRNA:11176	ugucaagauugccgcuaugga
                       *********************	12:::32	10--30	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1844.miRNA:11177	caagauugccgcuauggauuu
                      *********************	11:::31	9--29	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1844.miRNA:11178	ucaagauugccgcuauggauu
                             *********************	18:::38	16--36	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1844.miRNA:11179	ugccgcuauggauuuguuaaa
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1844
	gaguuaugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucu
	((((..((((((..(((((((((((((..((((((.(((((((((((....))))))))))).)))))).)))))))))))))..))))))....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1109.0	is_MIRNA
	VAL:	1123.33	MeanVal:	8750.747711	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuau
            ++++++--+++++++++++++--++++++-+++++++++++
            ++++++--+++++++++++++-|++++++-+++++++++++
    REV:    acaguugaaacggugauacuuu-auaguuagaacggcgaua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1845.miRNA:11180	uugccgcuauggauuuguuaa
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1845.miRNA:11181	gucaagauugccgcuauggau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1845.miRNA:11182	caagauugccgcuauggauuu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1845.miRNA:11183	ucaagauugccgcuauggauu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1845.miRNA:11184	gcuauggauuuguuaaauuug
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1845.miRNA:11185	ugccgcuauggauuuguuaaa
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1845
	augucaagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaa
	.((((((..(((((((((((((..((((((.(((((((((((....))))))))))).)))))).)))))))))))))..)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1114.0	is_MIRNA
	VAL:	1.50	MeanVal:	32.288808	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauc
            +++++++++++++++++++++-++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
            +++++++++++++++++++++-++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
    REV:    ucuaacggcgauaccuagacauuuuaaaaagcgauacacguaucgcgguucuaauuguaaaguaucgccguuucaacuguuagguaagaucuuuaaaacaguuag
                                                                                               *********************	84:::104	84--104	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1846.miRNA:11186	cauucugaaaauuucgccaau
                                                                                           *********************	80:::100	80--100	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1846.miRNA:11187	aauccauucugaaaauuucgc
                                                                                                *********************	85:::105	85--105	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1846.miRNA:11188	auucugaaaauuucgccaauc
                                                                                         *********************	78:::98	78--98	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1846.miRNA:11189	acaauccauucugaaaauuuc
                                                                                              *********************	83:::103	83--103	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1846.miRNA:11190	ccauucugaaaauuucgccaa
                                                                                            *********************	81:::101	81--101	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1846.miRNA:11191	auccauucugaaaauuucgcc
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1846
	aagauugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauccuuuccaaaaaaccuaauuuuaccaaguauagcgcaacgauugacaaaauuucuagaauggauugucaacuuugccgcuaugaaauguuaaucuuggcgcuaugcacauagcgaaaaauuuuacagauccauagcggcaaucucgacauaacucccugaucaaaguuguaggaaauugaacgagcuuuccaacgccgcuggucuugcaucuaucggacuuaugagcuaaaagauauguccaaaauacgaaacuccgacguuuuccgaccaagucga
	.(((((((((((((((((((((.((((((.(((((((((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((...(((((.......((((......)))).....((.....))...)))))...)))))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))))))))).)))))).)))))))))))))))))))))((((....................((.(((((..........))))).)).....(((((...........((((.(((..........))).)))).......(((((......)))))..))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1117.0	is_MIRNA
	VAL:	2132.27	MeanVal:	14886.7732493333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuau
            +++++++++++++--++++++-+++++++++++
            +++++++++++++-|++++++-+++++++++++
    REV:    aacggugauacuuu-auaguuagaacggcgaua
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1847.miRNA:11192	ugccgcuauggauuuguuaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1847.miRNA:11193	gcuauggauuuguuaaauuug
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1847.miRNA:11194	cgcuauggauuuguuaaauuu
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1847.miRNA:11195	uauggauuuguuaaauuuguc
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1847.miRNA:11196	cuauggauuuguuaaauuugu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1847.miRNA:11197	auuuguuaaauuugucguuau
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1847
	auugccgcuauggauuuguuaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaa
	.(((((((((((((..((((((.(((((((((((....))))))))))).)))))).))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1136.0	is_MIRNA
	VAL:	1.28	MeanVal:	27.641912	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauc
            ++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
            ++++++-+++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
    REV:    uuuaaaaagcgauacacguaucgcgguucuaauuguaaaguaucgccguuucaacuguuagguaagaucuuuaaaacaguuag
                                                                         *********************	62:::82	62--82	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1848.miRNA:11198	cauucugaaaauuucgccaau
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1848.miRNA:11199	aauccauucugaaaauuucgc
                                                                          *********************	63:::83	63--83	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1848.miRNA:11200	auucugaaaauuucgccaauc
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1848.miRNA:11201	acaauccauucugaaaauuuc
                                                                        *********************	61:::81	61--81	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1848.miRNA:11202	ccauucugaaaauuucgccaa
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1848.miRNA:11203	uccauucugaaaauuucgcca
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1848
	uaaauuugucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauccuuuccaaaaaaccuaauuuuaccaaguauagcgcaacgauugacaaaauuucuagaauggauugucaacuuugccgcuaugaaauguuaaucuuggcgcuaugcacauagcgaaaaauuuuacagauccauagcggcaaucucgacauaacucccugaucaaaguuguaggaaauugaacgagcuuuccaacgccgcuggucuugcaucuaucggacuuaugagcuaaaagauauguccaaaauacgaaacuccgacguuuuccgaccaagucg
	.((((((.(((((((((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((...(((((.......((((......)))).....((.....))...)))))...)))))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))))))))).))))))....(((....((((((.........((((((..........)))))).(((((..........)))))...))))))((((...........((((.(((..........))).)))).......(((((......)))))..))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1143.0	is_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	30.0451813333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauc
            +++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
            +++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
    REV:    agcgauacacguaucgcgguucuaauuguaaaguaucgccguuucaacuguuagguaagaucuuuaaaacaguuag
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1849.miRNA:11204	cauucugaaaauuucgccaau
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1849.miRNA:11205	aauccauucugaaaauuucgc
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1849.miRNA:11206	auucugaaaauuucgccaauc
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1849.miRNA:11207	acaauccauucugaaaauuuc
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1849.miRNA:11208	ccauucugaaaauuucgccaa
                                                               *********************	52:::72	52--72	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1849.miRNA:11209	auccauucugaaaauuucgcc
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1849
	gucguuaugugcauagcggcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauccuuuccaaaaaaccuaauuuuaccaaguauagcgcaacgauugacaaaauuucuagaauggauugucaacuuugccgcuaugaaauguuaaucuuggcgcuaugcacauagcgaaaaauuuuacagauccauagcggcaaucucgacauaacucccugaucaaaguuguaggaaauugaacgagcuuuccaacgccgcuggucuugcaucuaucggacuuaugagcuaaaagauauguccaaaauacgaaacuccgacguuuuccgaccaagucg
	.(((((((((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((...(((((.......((((......)))).....((.....))...)))))...)))))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).)))))))))))))))))...........(((....((((((.........((((((..........)))))).(((((..........)))))...))))))((((...........((((.(((..........))).)))).......(((((......)))))..))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold3662.1161.0	is_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	20.6823546666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauc
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++++---+++++
    REV:    guucuaauuguaaaguaucgccguuucaacuguuagguaagaucuuuaaaacaguuag
                                                *********************	37:::57	37--57	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:11210	cauucugaaaauuucgccaau
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:11211	aauccauucugaaaauuucgc
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:11212	auucugaaaauuucgccaauc
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:11213	acaauccauucugaaaauuuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:11214	ccauucugaaaauuucgccaa
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:11215	uccauucugaaaauuucgcca
>>scaffold3662.Lu0910.pre-miRNA:1850
	gcaagauugauauuucauaguggcaaaguugacaauccauucugaaaauuucgccaauccuuuccaaaaaaccuaauuuuaccaaguauagcgcaacgauugacaaaauuucuagaauggauugucaacuuugccgcuaugaaauguuaaucuuggcgcuaugcacauagcgaaaaauuuuacagauccauagcggcaaucucgacauaacucccugaucaaaguuguaggaaauugaacgagcuuuccaacgccgcuggucuugcaucuaucggacuuaugagcuaaaagauauguccaaaauacgaaacuccgacguuuuccgaccaagucg
	.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((((...(((((.......((((......)))).....((.....))...)))))...)))))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).((((((....))))))............(((....((((((.........((((((..........)))))).(((((..........)))))...))))))((((...........((((.(((..........))).)))).......(((((......)))))..))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold3696.46.0	is_MIRNA
	VAL:	5.55	MeanVal:	101.868624	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauag
            +++++--+++++++++++-------------++++++++++--++++++++++---------+++++--+++++++
            +++++-|+++++++++++----|||||||||++++++++++--++++++++++---------+++++--+++++++
    REV:    cgugau-acauauuacuuucac---------gucacaugggaacguauuacguaucaacuucacguggcauguauc
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1851.miRNA:11216	ugcacuucaaucaugcacuau
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1851.miRNA:11217	acuucaaucaugcacuaugca
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1851.miRNA:11218	cuucaaucaugcacuaugcau
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1851.miRNA:11219	auggugcacuucaaucaugca
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1851.miRNA:11220	gcacuucaaucaugcacuaug
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1851.miRNA:11221	gugcacuucaaucaugcacua
>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1851
	caccuccacuauguagcgagcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaa
	.(((.....(((((.((..(((((..(((((((((((.............((((((((((..((((((((((.........(((((..(((((((.....)))))))..))))).........))))))))))..))))))))))....))))))))))).)))))....((((.............)))).)).)))))....(((((((.((((.(((((((..(((..........((((((..(((........)))..))))))..(((...((((((.((((((....((((((((((...)))))).)))).....(((((((((((((....)))))))....))))))..)))))).))))))...)))..))))))))))..))))............)))))))...)))..(((((((.......))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3696.50.0	is_MIRNA
	VAL:	5.55	MeanVal:	101.868624	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauag
            +++++--+++++++++++-------------++++++++++--++++++++++---------+++++--+++++++
            +++++-|+++++++++++----|||||||||++++++++++--++++++++++---------+++++--+++++++
    REV:    cgugau-acauauuacuuucac---------gucacaugggaacguauuacguaucaacuucacguggcauguauc
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1852.miRNA:11222	ugcacuucaaucaugcacuau
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1852.miRNA:11223	acuucaaucaugcacuaugca
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1852.miRNA:11224	cuucaaucaugcacuaugcau
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1852.miRNA:11225	auggugcacuucaaucaugca
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1852.miRNA:11226	gcacuucaaucaugcacuaug
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1852.miRNA:11227	gugcacuucaaucaugcacua
>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1852
	uccacuauguagcgagcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaauauaucuugg
	.(((..(((((((..(((((..(((((((((((.............((((((((((..((((((((((.........(((((..(((((((.....)))))))..))))).........))))))))))..))))))))))....))))))))))).)))))....((((.............)))).))......((..(((((((.((((.(((((((..(((..........((((((..(((........)))..))))))..(((...((((((.((((((....((((((((((...)))))).)))).....(((((((((((((....)))))))....))))))..)))))).))))))...)))..))))))))))..))))............)))))))..))....(((((((.......))))))).)))))..)))

###########################################################################################################################

>scaffold3696.54.0	is_MIRNA
	VAL:	5.55	MeanVal:	101.868624	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauag
            +++++--+++++++++++-------------++++++++++--++++++++++---------+++++--+++++++
            +++++-|+++++++++++----|||||||||++++++++++--++++++++++---------+++++--+++++++
    REV:    cgugau-acauauuacuuucac---------gucacaugggaacguauuacguaucaacuucacguggcauguauc
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1853.miRNA:11228	ugcacuucaaucaugcacuau
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1853.miRNA:11229	acuucaaucaugcacuaugca
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1853.miRNA:11230	cuucaaucaugcacuaugcau
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1853.miRNA:11231	auggugcacuucaaucaugca
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1853.miRNA:11232	gcacuucaaucaugcacuaug
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1853.miRNA:11233	gugcacuucaaucaugcacua
>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1853
	cuauguagcgagcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaauaua
	.(((((.((..(((((..(((((((((((.............((((((((((..((((((((((.........(((((..(((((((.....)))))))..))))).........))))))))))..))))))))))....))))))))))).)))))....((((.............)))).)).)))))....(((((((.((((.(((((((..(((..........((((((..(((........)))..))))))..(((...((((((.((((((....((((((((((...)))))).)))).....(((((((((((((....)))))))....))))))..)))))).))))))...)))..))))))))))..))))............)))))))....(((.(((((((.......))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold3696.64.0	is_MIRNA
	VAL:	5.55	MeanVal:	101.868624	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauag
            +++++--+++++++++++-------------++++++++++--++++++++++---------+++++--+++++++
            +++++-|+++++++++++----|||||||||++++++++++--++++++++++---------+++++--+++++++
    REV:    cgugau-acauauuacuuucac---------gucacaugggaacguauuacguaucaacuucacguggcauguauc
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1854.miRNA:11234	ugcacuucaaucaugcacuau
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1854.miRNA:11235	acuucaaucaugcacuaugca
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1854.miRNA:11236	cuucaaucaugcacuaugcau
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1854.miRNA:11237	auggugcacuucaaucaugca
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1854.miRNA:11238	gcacuucaaucaugcacuaug
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1854.miRNA:11239	gugcacuucaaucaugcacua
>>scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1854
	agcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaauauaucuugg
	.(((((..(((((((((((.............((((((((((..((((((((((.........(((((..(((((((.....)))))))..))))).........))))))))))..))))))))))....))))))))))).))))).((..(((((........................((..(((((((.((((.(((((((..(((..........((((((..(((........)))..))))))..(((...((((((.((((((....((((((((((...)))))).)))).....(((((((((((((....)))))))....))))))..)))))).))))))...)))..))))))))))..))))............)))))))..))....(((((((.......)))))))..)))))..))

###########################################################################################################################

>scaffold3725.101.0	is_MIRNA
	VAL:	1.97	MeanVal:	45.02544	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++++------++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++++------++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    cuuugaauuaaaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1855.miRNA:11240	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1855.miRNA:11241	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1855.miRNA:11242	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1855.miRNA:11243	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1855.miRNA:11244	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1855.miRNA:11245	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1855
	aaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacccuc
	.(((.....((((((.((((......((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).))))))))))))......))))..(((((....))))).......((((....((((.((((..((((..(((..........(((.........))).........)))..))))....)))).))))..))))...))))))....(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.101.1	is_MIRNA
	VAL:	2.99	MeanVal:	68.1948	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaacucaa-uuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++-++++-++|++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++|++++-++-++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    cu-uugaauuaaaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1856.miRNA:11246	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1856.miRNA:11247	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                                  *********************	55:::75	54--74	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1856.miRNA:11248	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                                     *********************	58:::78	57--77	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1856.miRNA:11249	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                                    *********************	57:::77	56--76	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1856.miRNA:11250	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1856.miRNA:11251	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1856
	aaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacccuc
	.(((.....((((((.((.((((.((((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).)))))))))))).)).))))))..(((((....))))).......((((....((((.((((..((((..(((..........(((.........))).........)))..))))....)))).))))..))))...))))))....(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.101.2	is_MIRNA
	VAL:	1.97	MeanVal:	45.02544	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++++------++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++++------++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    cuuugaauuaaaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1857.miRNA:11252	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1857.miRNA:11253	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1857.miRNA:11254	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1857.miRNA:11255	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1857.miRNA:11256	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1857.miRNA:11257	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1857
	aaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacccuc
	.(((.....((((((.((((......((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).))))))))))))......))))..(((((....))))).......((((....((((.((((..((((.....((....))...)))).......(((.............)))......)))).))))..))))...))))))....(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.112.0	is_MIRNA
	VAL:	2.38	MeanVal:	54.15	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    aaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1858.miRNA:11258	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1858.miRNA:11259	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1858.miRNA:11260	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1858.miRNA:11261	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1858.miRNA:11262	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1858.miRNA:11263	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1858
	guaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacc
	(((((((........((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).))))))))))))((((((((....(((((....)))))......((((((...((.....))..((((.....((((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))))...)))).............))))))....)))))))).......))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.112.1	is_MIRNA
	VAL:	2.38	MeanVal:	54.15	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    aaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1859.miRNA:11264	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1859.miRNA:11265	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1859.miRNA:11266	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1859.miRNA:11267	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1859.miRNA:11268	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1859.miRNA:11269	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1859
	guaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacc
	(((((((........((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).))))))))))))((((((((....(((((....)))))......((((((...((...(((...((((.....((((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))))...)))).)))...))....))))))....)))))))).......))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.112.2	is_MIRNA
	VAL:	2.38	MeanVal:	54.15	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    aaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1860.miRNA:11270	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1860.miRNA:11271	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1860.miRNA:11272	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1860.miRNA:11273	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1860.miRNA:11274	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1860.miRNA:11275	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1860
	guaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacc
	(((((((........((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).))))))))))))((((((((....(((((....)))))......((((((...((.....))..((((.....((((((((...((((.(((...((.(((.((......)).)))....))...)))...)))).....))))))))...)))).............))))))....)))))))).......))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.115.0	is_MIRNA
	VAL:	2.04	MeanVal:	46.57128	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            +++++------++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            +++++------++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    acuuugaauuaaaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1861.miRNA:11276	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1861.miRNA:11277	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1861.miRNA:11278	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1861.miRNA:11279	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1861.miRNA:11280	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1861.miRNA:11281	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1861
	augaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.(((((......((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).))))))))))))......))))).(((((....)))))....(((((((.(((...........((((.....((((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))))...))))........((.(((((((....)))))))))..))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.115.1	is_MIRNA
	VAL:	3.10	MeanVal:	70.623	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaacucaa-uuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++-+++++-++|++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++|+++++-++-++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    ac-uuugaauuaaaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                                    *********************	57:::77	56--76	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1862.miRNA:11282	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1862.miRNA:11283	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1862.miRNA:11284	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                                      *********************	59:::79	58--78	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1862.miRNA:11285	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                                     *********************	58:::78	57--77	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1862.miRNA:11286	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                               *********************	52:::72	51--71	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1862.miRNA:11287	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1862
	augaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.((.(((((.((((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).)))))))))))).)).))))))).(((((....)))))....(((((((.(((...........((((.....((((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))))...))))........((.(((((((....)))))))))..))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.115.2	is_MIRNA
	VAL:	2.04	MeanVal:	46.57128	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            +++++------++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            +++++------++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    acuuugaauuaaaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1863.miRNA:11288	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1863.miRNA:11289	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1863.miRNA:11290	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1863.miRNA:11291	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1863.miRNA:11292	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1863.miRNA:11293	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1863
	augaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.(((((......((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).))))))))))))......))))).(((((....)))))....(((((((.(((...........((((.....((((((((...((((.(((...((.(((.((......)).)))....))...)))...)))).....))))))))...))))........((.(((((((....)))))))))..))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.126.0	is_MIRNA
	VAL:	2.38	MeanVal:	54.15	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    aaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1864.miRNA:11294	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1864.miRNA:11295	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1864.miRNA:11296	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1864.miRNA:11297	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1864.miRNA:11298	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1864.miRNA:11299	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1864
	auuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).))))))))))))............(((((....)))))....(((((((.(((...........((((.....((((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))))...))))........((.(((((((....)))))))))..))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.126.1	is_MIRNA
	VAL:	2.38	MeanVal:	54.15	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    aaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1865.miRNA:11300	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1865.miRNA:11301	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1865.miRNA:11302	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1865.miRNA:11303	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1865.miRNA:11304	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1865.miRNA:11305	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1865
	auuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).))))))))))))............(((((....)))))....(((((((.(((...........((((.....((((((((...((((.(((...((.(((.((......)).)))....))...)))...)))).....))))))))...))))........((.(((((((....)))))))))..))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.126.2	is_MIRNA
	VAL:	2.38	MeanVal:	54.15	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    aaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1866.miRNA:11306	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1866.miRNA:11307	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1866.miRNA:11308	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1866.miRNA:11309	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1866.miRNA:11310	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1866.miRNA:11311	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1866
	auuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).))))))))))))............(((((....)))))....(((((((.(((.....(((...((((.....((((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))))...)))).)))....((.(((((((....)))))))))..))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.139.0	is_MIRNA
	VAL:	3.03	MeanVal:	69.12504	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    agguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1867.miRNA:11312	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1867.miRNA:11313	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1867.miRNA:11314	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1867.miRNA:11315	aauuuuaaaauuuucauguga
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1867.miRNA:11316	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1867.miRNA:11317	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1867
	cucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauua
	.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).((((..(((((.((((((((....(((((....)))))......((((((...((...(((...((((.....((((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))))...)))).)))...))....))))))....)))))))).)))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.139.1	is_MIRNA
	VAL:	3.03	MeanVal:	69.12504	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    agguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1868.miRNA:11318	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1868.miRNA:11319	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1868.miRNA:11320	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1868.miRNA:11321	aauuuuaaaauuuucauguga
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1868.miRNA:11322	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1868.miRNA:11323	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1868
	cucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauua
	.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).((((..(((((.((((((((....(((((....)))))......((((((...((.....))..((((.....((((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))))...)))).............))))))....)))))))).)))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.139.2	is_MIRNA
	VAL:	3.03	MeanVal:	69.12504	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    agguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1869.miRNA:11324	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1869.miRNA:11325	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1869.miRNA:11326	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1869.miRNA:11327	aauuuuaaaauuuucauguga
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1869.miRNA:11328	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1869.miRNA:11329	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1869
	cucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauua
	.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).((((..(((((.((((((((....(((((....)))))......((((((...((...(((...((((.....((((((((...((((.(((...((.(((.((......)).)))....))...)))...)))).....))))))))...)))).)))...))....))))))....)))))))).)))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.142.0	is_MIRNA
	VAL:	2.64	MeanVal:	60.10992	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            +++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            +++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    uguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1870.miRNA:11330	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1870.miRNA:11331	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1870.miRNA:11332	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1870.miRNA:11333	aauuuuaaaauuuucauguga
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1870.miRNA:11334	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1870.miRNA:11335	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1870
	gauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacccu
	.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).)))))))))))))))))((..((((..(((((.((((((((....(((((....)))))......((((((...((...(((...((((.....((((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))))...)))).)))...))....))))))....)))))))).)))))..))))..)).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.142.1	is_MIRNA
	VAL:	2.64	MeanVal:	60.10992	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            +++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            +++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    uguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1871.miRNA:11336	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1871.miRNA:11337	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1871.miRNA:11338	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1871.miRNA:11339	aauuuuaaaauuuucauguga
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1871.miRNA:11340	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1871.miRNA:11341	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1871
	gauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacccu
	.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).)))))))))))))))))((..((((..(((((.((((((((....(((((....)))))......((((((...((.....))..((((.....((((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))))...)))).............))))))....)))))))).)))))..))))..)).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.142.2	is_MIRNA
	VAL:	2.64	MeanVal:	60.10992	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            +++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            +++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    uguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1872.miRNA:11342	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1872.miRNA:11343	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1872.miRNA:11344	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1872.miRNA:11345	aauuuuaaaauuuucauguga
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1872.miRNA:11346	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1872.miRNA:11347	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1872
	gauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacccu
	.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).)))))))))))))))))((..((((..(((((.((((((((....(((((....)))))......((((((...((...(((...((((.....((((((((...((((.(((...((.(((.((......)).)))....))...)))...)))).....))))))))...)))).)))...))....))))))....)))))))).)))))..))))..)).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.28.0	is_MIRNA
	VAL:	3.10	MeanVal:	70.623	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaacucaa-uuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++-+++++-++|++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++|+++++-++-++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    ac-uuugaauuaaaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                                    *********************	57:::77	56--76	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1873.miRNA:11348	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1873.miRNA:11349	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1873.miRNA:11350	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                                      *********************	59:::79	58--78	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1873.miRNA:11351	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                                     *********************	58:::78	57--77	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1873.miRNA:11352	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                               *********************	52:::72	51--71	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1873.miRNA:11353	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1873
	uagaguaauuaagcuaauucaaaaaauuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacccucuc
	.((((....((((((...........(((.(((.((.....)).))).)))......((((.((((((((((((..............((.(((((.((((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).)))))))))))).)).))))))).(((((....)))))..........)))))))))))).))))...))))))(((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))).(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).)))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.28.1	is_MIRNA
	VAL:	2.04	MeanVal:	46.57128	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            +++++------++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            +++++------++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    acuuugaauuaaaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1874.miRNA:11354	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1874.miRNA:11355	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1874.miRNA:11356	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1874.miRNA:11357	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1874.miRNA:11358	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1874.miRNA:11359	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1874
	uagaguaauuaagcuaauucaaaaaauuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacccucuc
	.((((....((((((...........(((.(((.((.....)).))).)))......((((.((((((((((((..............(((((......((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).))))))))))))......))))).(((((....)))))..........)))))))))))).))))...))))))(((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))).(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).)))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.28.2	is_MIRNA
	VAL:	2.38	MeanVal:	54.15	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    aaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1875.miRNA:11360	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1875.miRNA:11361	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1875.miRNA:11362	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1875.miRNA:11363	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1875.miRNA:11364	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1875.miRNA:11365	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1875
	uagaguaauuaagcuaauucaaaaaauuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacccucuc
	.((((....((((((...........(((.(((.((.....)).))).)))......((((.((((((((((((..(((((.......(((....))).((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).)))))))))))).....)))))..(((((....)))))..........)))))))))))).))))...))))))(((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))).(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).)))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.36.0	is_MIRNA
	VAL:	2.38	MeanVal:	54.15	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    aaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1876.miRNA:11366	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1876.miRNA:11367	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1876.miRNA:11368	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1876.miRNA:11369	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1876.miRNA:11370	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1876.miRNA:11371	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1876
	uuaagcuaauucaaaaaauuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.((((((...........(((.(((.((.....)).))).)))......((((.((((((((((((..(((((.......(((....))).((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).)))))))))))).....)))))..(((((....)))))..........)))))))))))).))))...))))))(((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))).(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.36.1	is_MIRNA
	VAL:	3.10	MeanVal:	70.623	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaacucaa-uuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++-+++++-++|++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++|+++++-++-++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    ac-uuugaauuaaaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                                    *********************	57:::77	56--76	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1877.miRNA:11372	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1877.miRNA:11373	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1877.miRNA:11374	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                                      *********************	59:::79	58--78	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1877.miRNA:11375	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                                     *********************	58:::78	57--77	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1877.miRNA:11376	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                               *********************	52:::72	51--71	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1877.miRNA:11377	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1877
	uuaagcuaauucaaaaaauuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.((((((...........(((.(((.((.....)).))).)))......((((.((((((((((((..............((.(((((.((((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).)))))))))))).)).))))))).(((((....)))))..........)))))))))))).))))...))))))(((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))).(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.36.2	is_MIRNA
	VAL:	2.04	MeanVal:	46.57128	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            +++++------++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            +++++------++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    acuuugaauuaaaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1878.miRNA:11378	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1878.miRNA:11379	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1878.miRNA:11380	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1878.miRNA:11381	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1878.miRNA:11382	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1878.miRNA:11383	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1878
	uuaagcuaauucaaaaaauuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.((((((...........(((.(((.((.....)).))).)))......((((.((((((((((((..............(((((......((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).))))))))))))......))))).(((((....)))))..........)))))))))))).))))...))))))(((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))).(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.53.0	is_MIRNA
	VAL:	2.04	MeanVal:	46.57128	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            +++++------++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            +++++------++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    acuuugaauuaaaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1879.miRNA:11384	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1879.miRNA:11385	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1879.miRNA:11386	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1879.miRNA:11387	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1879.miRNA:11388	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1879.miRNA:11389	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1879
	auuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.(((.(((.((.....)).))).)))......((((.((((((((((((..............(((((......((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).))))))))))))......))))).(((((....)))))..........)))))))))))).))))........((((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))))(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.53.1	is_MIRNA
	VAL:	3.10	MeanVal:	70.623	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaacucaa-uuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++-+++++-++|++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++|+++++-++-++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    ac-uuugaauuaaaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                                    *********************	57:::77	56--76	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1880.miRNA:11390	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1880.miRNA:11391	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1880.miRNA:11392	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                                      *********************	59:::79	58--78	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1880.miRNA:11393	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                                     *********************	58:::78	57--77	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1880.miRNA:11394	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                               *********************	52:::72	51--71	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1880.miRNA:11395	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1880
	auuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.(((.(((.((.....)).))).)))......((((.((((((((((((..............((.(((((.((((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).)))))))))))).)).))))))).(((((....)))))..........)))))))))))).))))........((((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))))(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.53.2	is_MIRNA
	VAL:	2.38	MeanVal:	54.15	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    aaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1881.miRNA:11396	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1881.miRNA:11397	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1881.miRNA:11398	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1881.miRNA:11399	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1881.miRNA:11400	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1881.miRNA:11401	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1881
	auuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.(((.(((.((.....)).))).)))......((((.((((((((((((..(((((.......(((....))).((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).)))))))))))).....)))))..(((((....)))))..........)))))))))))).))))........((((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))))(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.57.0	is_MIRNA
	VAL:	2.04	MeanVal:	46.57128	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            +++++------++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            +++++------++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    acuuugaauuaaaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1882.miRNA:11402	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1882.miRNA:11403	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1882.miRNA:11404	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1882.miRNA:11405	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1882.miRNA:11406	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1882.miRNA:11407	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1882
	caacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.(((.((.....)).)))..........((((.((((((((((((..............(((((......((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).))))))))))))......))))).(((((....)))))..........)))))))))))).))))........((((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))))(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.57.1	is_MIRNA
	VAL:	3.10	MeanVal:	70.623	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaacucaa-uuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++-+++++-++|++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++|+++++-++-++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    ac-uuugaauuaaaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                                    *********************	57:::77	56--76	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1883.miRNA:11408	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1883.miRNA:11409	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1883.miRNA:11410	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                                      *********************	59:::79	58--78	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1883.miRNA:11411	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                                     *********************	58:::78	57--77	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1883.miRNA:11412	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                               *********************	52:::72	51--71	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1883.miRNA:11413	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1883
	caacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.(((.((.....)).)))..........((((.((((((((((((..............((.(((((.((((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).)))))))))))).)).))))))).(((((....)))))..........)))))))))))).))))........((((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))))(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.57.2	is_MIRNA
	VAL:	2.38	MeanVal:	54.15	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    aaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1884.miRNA:11414	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1884.miRNA:11415	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1884.miRNA:11416	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1884.miRNA:11417	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1884.miRNA:11418	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1884.miRNA:11419	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1884
	caacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.(((.((.....)).)))..........((((.((((((((((((..(((((.......(((....))).((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).)))))))))))).....)))))..(((((....)))))..........)))))))))))).))))........((((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))))(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.84.0	is_MIRNA
	VAL:	2.38	MeanVal:	54.15	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    aaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1885.miRNA:11420	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1885.miRNA:11421	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1885.miRNA:11422	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1885.miRNA:11423	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1885.miRNA:11424	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1885.miRNA:11425	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1885
	uuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.((((.((((((((((((..(((((.......(((....))).((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).)))))))))))).....)))))..(((((....)))))..........)))))))))))).))))........((((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))))(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.84.1	is_MIRNA
	VAL:	3.10	MeanVal:	70.623	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaacucaa-uuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++-+++++-++|++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++|+++++-++-++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    ac-uuugaauuaaaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                                    *********************	57:::77	56--76	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1886.miRNA:11426	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1886.miRNA:11427	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1886.miRNA:11428	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                                      *********************	59:::79	58--78	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1886.miRNA:11429	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                                     *********************	58:::78	57--77	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1886.miRNA:11430	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                               *********************	52:::72	51--71	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1886.miRNA:11431	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1886
	uuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.((((.((((((((((((..............((.(((((.((((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).)))))))))))).)).))))))).(((((....)))))..........)))))))))))).))))........((((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))))(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.84.2	is_MIRNA
	VAL:	2.04	MeanVal:	46.57128	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            +++++------++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            +++++------++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    acuuugaauuaaaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1887.miRNA:11432	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1887.miRNA:11433	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1887.miRNA:11434	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1887.miRNA:11435	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1887.miRNA:11436	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1887.miRNA:11437	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1887
	uuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.((((.((((((((((((..............(((((......((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).))))))))))))......))))).(((((....)))))..........)))))))))))).))))........((((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))))(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.89.0	is_MIRNA
	VAL:	3.10	MeanVal:	70.623	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaacucaa-uuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++-+++++-++|++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++|+++++-++-++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    ac-uuugaauuaaaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                                    *********************	57:::77	56--76	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1888.miRNA:11438	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1888.miRNA:11439	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1888.miRNA:11440	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                                      *********************	59:::79	58--78	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1888.miRNA:11441	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                                     *********************	58:::78	57--77	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1888.miRNA:11442	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                               *********************	52:::72	51--71	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1888.miRNA:11443	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1888
	uaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.((((((((((((..............((.(((((.((((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).)))))))))))).)).))))))).(((((....)))))..........)))))))))))).............((((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))))(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.89.1	is_MIRNA
	VAL:	2.38	MeanVal:	54.15	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    aaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1889.miRNA:11444	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1889.miRNA:11445	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1889.miRNA:11446	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1889.miRNA:11447	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1889.miRNA:11448	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1889.miRNA:11449	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1889
	uaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.((((((((((((..(((((.......(((....))).((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).)))))))))))).....)))))..(((((....)))))..........)))))))))))).............((((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))))(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.89.2	is_MIRNA
	VAL:	2.04	MeanVal:	46.57128	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            +++++------++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            +++++------++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    acuuugaauuaaaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1890.miRNA:11450	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1890.miRNA:11451	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1890.miRNA:11452	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1890.miRNA:11453	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1890.miRNA:11454	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1890.miRNA:11455	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1890
	uaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.((((((((((((..............(((((......((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).))))))))))))......))))).(((((....)))))..........)))))))))))).............((((((((...((((.......(((.............)))......((.....))..)))).....))))))))(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.9.0	is_MIRNA
	VAL:	2.04	MeanVal:	46.57128	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            +++++------++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            +++++------++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    acuuugaauuaaaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1891.miRNA:11456	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1891.miRNA:11457	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1891.miRNA:11458	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1891.miRNA:11459	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1891.miRNA:11460	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1891.miRNA:11461	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1891
	cguuuccaucaugcaugcauagaguaauuaagcuaauucaaaaaauuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.(((((.(((((....(((((..((((....(((...........(((.(((.((.....)).))).)))......((((.((((((((((((..............(((((......((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).))))))))))))......))))).(((((....)))))..........)))))))))))).))))...))))))).)))))..))))).))))).(((.............)))......(((((((.......))))))).......(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.9.1	is_MIRNA
	VAL:	3.10	MeanVal:	70.623	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaaacucaa-uuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++-+++++-++|++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++|+++++-++-++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    ac-uuugaauuaaaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                                    *********************	57:::77	56--76	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1892.miRNA:11462	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1892.miRNA:11463	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1892.miRNA:11464	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                                      *********************	59:::79	58--78	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1892.miRNA:11465	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                                     *********************	58:::78	57--77	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1892.miRNA:11466	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                               *********************	52:::72	51--71	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1892.miRNA:11467	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1892
	cguuuccaucaugcaugcauagaguaauuaagcuaauucaaaaaauuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.(((((.(((((....(((((..((((....(((...........(((.(((.((.....)).))).)))......((((.((((((((((((..............((.(((((.((((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).)))))))))))).)).))))))).(((((....)))))..........)))))))))))).))))...))))))).)))))..))))).))))).(((.............)))......(((((((.......))))))).......(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3725.9.2	is_MIRNA
	VAL:	2.38	MeanVal:	54.15	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaauggucca-uuucagaagg
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++|+++++--+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++-++++-++++-++++++++-+++-++++++++++-+++++++++-+++++-|+++
    REV:    aaaaaucgguaaaagguguacguacaguuuauaaucggcuaagauuuuaaaacuuuuaaaguacauuauuaccagguaaaagua-ucc
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1893.miRNA:11468	aaaauuuuaaaauuuucaugu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1893.miRNA:11469	aauuugaaaauuuuaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1893.miRNA:11470	gaaaauuuuaaaauuuucaug
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1893.miRNA:11471	aauuuuaaaauuuucauguga
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1893.miRNA:11472	aaauuuuaaaauuuucaugug
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1893.miRNA:11473	auuugaaaauuuuaaaauuuu
>>scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1893
	cguuuccaucaugcaugcauagaguaauuaagcuaauucaaaaaauuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac
	.(((((.(((((....(((((..((((....(((...........(((.(((.((.....)).))).)))......((((.((((((((((((..(((((.......(((....))).((((((((((((.((.(((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((((((((..(((......))).))))).))))))))).)))))))))).))).)))))))).)))).)))).))))))))))))))))).)).)))))))))))).....)))))..(((((....)))))..........)))))))))))).))))...))))))).)))))..))))).))))).(((.............)))......(((((((.......))))))).......(((((((.(((((..((.(((((((....)))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3730.1123.0	is_MIRNA
	VAL:	52.69	MeanVal:	201.088335	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auaugaauucgagaagaucuguca-aaauuugguuucua
            ++++++++++------+++++---|++++++++++-+++
            ++++++++++---|||+++++----++++++++++-+++
    REV:    uauacuuaaggua---ugggccugcuuuaaacuaaugau
                              *********************	19:::39	19--38	>>scaffold3730.Lu0910.pre-miRNA:1894.miRNA:11474	cuguca-aaauuugguuucua
                            *********************	17:::37	17--36	>>scaffold3730.Lu0910.pre-miRNA:1894.miRNA:11475	aucuguca-aaauuugguuuc
                             *********************	18:::38	18--37	>>scaffold3730.Lu0910.pre-miRNA:1894.miRNA:11476	ucuguca-aaauuugguuucu
>>scaffold3730.Lu0910.pre-miRNA:1894
	uauaugaauucgagaagaucugucaaaauuugguuucuaucuuuauacuacuuuuuuaauaaacaaaaguaauacaaagaggggcaacuguaguaaucaaauuucguccggguauggaauucauauc
	.((((((((((......(((((...((((((((((.((((((((.((.(((((((.........))))))).)).))))).((....)).))).))))))))))....)))))...)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3738.487.0	is_MIRNA
	VAL:	2.89	MeanVal:	29.5490416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuauuuugaauuaacauug-gcu-----acgaagagaguacc-uugcuug-accccuc
            ++++++++--++++++++-|++-|||||++++--++++++--|+++++++|++-++++
            ++++++++--++++++++--++------++++-|++++++---+++++++-++-++++
    REV:    gauaaaacaagguuguaagauguagauuugcug-ucucauuacaaugaacguguggag
                                        *********************	29:::49	23--42	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1895.miRNA:11477	acgaagagaguacc-uugcuu
                                              *********************	35:::55	29--47	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1895.miRNA:11478	agaguacc-uugcuug-accc
                                                *********************	37:::57	31--49	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1895.miRNA:11479	aguacc-uugcuug-accccu
                                         *********************	30:::50	24--43	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1895.miRNA:11480	cgaagagaguacc-uugcuug
                                               *********************	36:::56	30--48	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1895.miRNA:11481	gaguacc-uugcuug-acccc
                                           *********************	32:::52	26--44	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1895.miRNA:11482	aagagaguacc-uugcuug-a
>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1895
	gcauuugcguauugccaacacauucgaucugcuuugauaaaacguaauuuuuuaaacagauaggaaaaaaguaacaagaugucauuuuucuauuuugaauuaacauuggcuacgaagagaguaccuugcuugaccccucacacaacagaggugugcaaguaacauuacucugucguuuagauguagaauguuggaacaaaauagugaguuauuuuuuuaaauguuguauuugugugguau
	((....))....((((.(((((....(((((.(((((.(((......))).))))))))))...(((((((((((.(((......))).((((((((..((((((((.((.((((..((((((..(((((((((.((((........)))).)).)))))))...)))))).))))......))..))))))))..))))))))...)))))))))))............))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3738.487.1	is_MIRNA
	VAL:	1.76	MeanVal:	17.9309375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaguaacaagaugucauuuuucuauuuugaauuaacauug-gcu-----acgaagagaguacc-uugcuug-accccuc
            +++++++++++------+++-----++++++++--++++++++-|++-|||||++++--++++++--|+++++++|++-++++
            +++++++++++||||||+++|||||++++++++--++++++++--++------++++-|++++++---+++++++-++-++++
    REV:    uuuuuuuauug------agu-----gauaaaacaagguuguaagauguagauuugcug-ucucauuacaaugaacguguggag
                                                                 *********************	54:::74	48--67	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1896.miRNA:11483	acgaagagaguacc-uugcuu
                                                                       *********************	60:::80	54--72	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1896.miRNA:11484	agaguacc-uugcuug-accc
                                                                         *********************	62:::82	56--74	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1896.miRNA:11485	aguacc-uugcuug-accccu
                                                                  *********************	55:::75	49--68	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1896.miRNA:11486	cgaagagaguacc-uugcuug
                                                                        *********************	61:::81	55--73	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1896.miRNA:11487	gaguacc-uugcuug-acccc
                                                                    *********************	57:::77	51--69	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1896.miRNA:11488	aagagaguacc-uugcuug-a
>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1896
	gcauuugcguauugccaacacauucgaucugcuuugauaaaacguaauuuuuuaaacagauaggaaaaaaguaacaagaugucauuuuucuauuuugaauuaacauuggcuacgaagagaguaccuugcuugaccccucacacaacagaggugugcaaguaacauuacucugucguuuagauguagaauguuggaacaaaauagugaguuauuuuuuuaaauguuguauuugugugguau
	((....))....((((.(((((....(((((.(((((.(((......))).))))))))))...(((((((((((......(((.....((((((((..((((((((.((.((((..((((((..(((((((((.((((........)))).)).)))))))...)))))).))))......))..))))))))..))))))))))))))))))))))............))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3738.498.0	is_MIRNA
	VAL:	1.76	MeanVal:	17.9309375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaguaacaagaugucauuuuucuauuuugaauuaacauug-gcu-----acgaagagaguacc-uugcuug-accccuc
            +++++++++++------+++-----++++++++--++++++++-|++-|||||++++--++++++--|+++++++|++-++++
            +++++++++++||||||+++|||||++++++++--++++++++--++------++++-|++++++---+++++++-++-++++
    REV:    uuuuuuuauug------agu-----gauaaaacaagguuguaagauguagauuugcug-ucucauuacaaugaacguguggag
                                                                 *********************	54:::74	48--67	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1897.miRNA:11489	acgaagagaguacc-uugcuu
                                                                       *********************	60:::80	54--72	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1897.miRNA:11490	agaguacc-uugcuug-accc
                                                                         *********************	62:::82	56--74	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1897.miRNA:11491	aguacc-uugcuug-accccu
                                                                  *********************	55:::75	49--68	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1897.miRNA:11492	cgaagagaguacc-uugcuug
                                                                        *********************	61:::81	55--73	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1897.miRNA:11493	gaguacc-uugcuug-acccc
                                                                    *********************	57:::77	51--69	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1897.miRNA:11494	aagagaguacc-uugcuug-a
>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1897
	uugccaacacauucgaucugcuuugauaaaacguaauuuuuuaaacagauaggaaaaaaguaacaagaugucauuuuucuauuuugaauuaacauuggcuacgaagagaguaccuugcuugaccccucacacaacagaggugugcaaguaacauuacucugucguuuagauguagaauguuggaacaaaauagugaguuauuuuuuuaaauguuguauuugugugguau
	.((((.(((((....(((((.(((((.(((......))).))))))))))...(((((((((((......(((.....((((((((..((((((((.((.((((..((((((..(((((((((.((((........)))).)).)))))))...)))))).))))......))..))))))))..))))))))))))))))))))))............))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3738.498.1	is_MIRNA
	VAL:	2.89	MeanVal:	29.5490416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuauuuugaauuaacauug-gcu-----acgaagagaguacc-uugcuug-accccuc
            ++++++++--++++++++-|++-|||||++++--++++++--|+++++++|++-++++
            ++++++++--++++++++--++------++++-|++++++---+++++++-++-++++
    REV:    gauaaaacaagguuguaagauguagauuugcug-ucucauuacaaugaacguguggag
                                        *********************	29:::49	23--42	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1898.miRNA:11495	acgaagagaguacc-uugcuu
                                              *********************	35:::55	29--47	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1898.miRNA:11496	agaguacc-uugcuug-accc
                                                *********************	37:::57	31--49	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1898.miRNA:11497	aguacc-uugcuug-accccu
                                         *********************	30:::50	24--43	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1898.miRNA:11498	cgaagagaguacc-uugcuug
                                               *********************	36:::56	30--48	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1898.miRNA:11499	gaguacc-uugcuug-acccc
                                           *********************	32:::52	26--44	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1898.miRNA:11500	aagagaguacc-uugcuug-a
>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1898
	uugccaacacauucgaucugcuuugauaaaacguaauuuuuuaaacagauaggaaaaaaguaacaagaugucauuuuucuauuuugaauuaacauuggcuacgaagagaguaccuugcuugaccccucacacaacagaggugugcaaguaacauuacucugucguuuagauguagaauguuggaacaaaauagugaguuauuuuuuuaaauguuguauuugugugguau
	.((((.(((((....(((((.(((((.(((......))).))))))))))...(((((((((((.(((......))).((((((((..((((((((.((.((((..((((((..(((((((((.((((........)))).)).)))))))...)))))).))))......))..))))))))..))))))))...)))))))))))............))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3738.504.0	is_MIRNA
	VAL:	2.89	MeanVal:	29.5490416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuauuuugaauuaacauug-gcu-----acgaagagaguacc-uugcuug-accccuc
            ++++++++--++++++++-|++-|||||++++--++++++--|+++++++|++-++++
            ++++++++--++++++++--++------++++-|++++++---+++++++-++-++++
    REV:    gauaaaacaagguuguaagauguagauuugcug-ucucauuacaaugaacguguggag
                                        *********************	29:::49	23--42	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1899.miRNA:11501	acgaagagaguacc-uugcuu
                                              *********************	35:::55	29--47	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1899.miRNA:11502	agaguacc-uugcuug-accc
                                                *********************	37:::57	31--49	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1899.miRNA:11503	aguacc-uugcuug-accccu
                                         *********************	30:::50	24--43	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1899.miRNA:11504	cgaagagaguacc-uugcuug
                                               *********************	36:::56	30--48	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1899.miRNA:11505	gaguacc-uugcuug-acccc
                                           *********************	32:::52	26--44	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1899.miRNA:11506	aagagaguacc-uugcuug-a
>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1899
	acacauucgaucugcuuugauaaaacguaauuuuuuaaacagauaggaaaaaaguaacaagaugucauuuuucuauuuugaauuaacauuggcuacgaagagaguaccuugcuugaccccucacacaacagaggugugcaaguaacauuacucugucguuuagauguagaauguuggaacaaaauagugaguuauuuuuuuaaauguuguauuugugugg
	.(((((...(((((.(((((.(((......))).))))))))))...(((((((((((.(((......))).((((((((..((((((((.((.((((..((((((..(((((((((.((((........)))).)).)))))))...)))))).))))......))..))))))))..))))))))...))))))))))).............))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3738.504.1	is_MIRNA
	VAL:	1.76	MeanVal:	17.9309375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaguaacaagaugucauuuuucuauuuugaauuaacauug-gcu-----acgaagagaguacc-uugcuug-accccuc
            +++++++++++------+++-----++++++++--++++++++-|++-|||||++++--++++++--|+++++++|++-++++
            +++++++++++||||||+++|||||++++++++--++++++++--++------++++-|++++++---+++++++-++-++++
    REV:    uuuuuuuauug------agu-----gauaaaacaagguuguaagauguagauuugcug-ucucauuacaaugaacguguggag
                                                                 *********************	54:::74	48--67	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1900.miRNA:11507	acgaagagaguacc-uugcuu
                                                                       *********************	60:::80	54--72	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1900.miRNA:11508	agaguacc-uugcuug-accc
                                                                         *********************	62:::82	56--74	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1900.miRNA:11509	aguacc-uugcuug-accccu
                                                                  *********************	55:::75	49--68	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1900.miRNA:11510	cgaagagaguacc-uugcuug
                                                                        *********************	61:::81	55--73	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1900.miRNA:11511	gaguacc-uugcuug-acccc
                                                                    *********************	57:::77	51--69	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1900.miRNA:11512	aagagaguacc-uugcuug-a
>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1900
	acacauucgaucugcuuugauaaaacguaauuuuuuaaacagauaggaaaaaaguaacaagaugucauuuuucuauuuugaauuaacauuggcuacgaagagaguaccuugcuugaccccucacacaacagaggugugcaaguaacauuacucugucguuuagauguagaauguuggaacaaaauagugaguuauuuuuuuaaauguuguauuugugugg
	.(((((...(((((.(((((.(((......))).))))))))))...(((((((((((......(((.....((((((((..((((((((.((.((((..((((((..(((((((((.((((........)))).)).)))))))...)))))).))))......))..))))))))..)))))))))))))))))))))).............))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3738.550.0	is_MIRNA
	VAL:	1.76	MeanVal:	17.9309375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaguaacaagaugucauuuuucuauuuugaauuaacauug-gcu-----acgaagagaguacc-uugcuug-accccuc
            +++++++++++------+++-----++++++++--++++++++-|++-|||||++++--++++++--|+++++++|++-++++
            +++++++++++||||||+++|||||++++++++--++++++++--++------++++-|++++++---+++++++-++-++++
    REV:    uuuuuuuauug------agu-----gauaaaacaagguuguaagauguagauuugcug-ucucauuacaaugaacguguggag
                                                                 *********************	54:::74	48--67	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1901.miRNA:11513	acgaagagaguacc-uugcuu
                                                                       *********************	60:::80	54--72	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1901.miRNA:11514	agaguacc-uugcuug-accc
                                                                         *********************	62:::82	56--74	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1901.miRNA:11515	aguacc-uugcuug-accccu
                                                                  *********************	55:::75	49--68	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1901.miRNA:11516	cgaagagaguacc-uugcuug
                                                                        *********************	61:::81	55--73	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1901.miRNA:11517	gaguacc-uugcuug-acccc
                                                                    *********************	57:::77	51--69	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1901.miRNA:11518	aagagaguacc-uugcuug-a
>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1901
	gaaaaaaguaacaagaugucauuuuucuauuuugaauuaacauuggcuacgaagagaguaccuugcuugaccccucacacaacagaggugugcaaguaacauuacucugucguuuagauguagaauguuggaacaaaauagugaguuauuuuuuuaaauguuguauuugugugguauaaa
	.(((((((((((......(((.....((((((((..((((((((.((.((((..((((((..(((((((((.((((........)))).)).)))))))...)))))).))))......))..))))))))..)))))))))))))))))))))).....(((((((.....))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3738.550.1	is_MIRNA
	VAL:	2.89	MeanVal:	29.5490416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuauuuugaauuaacauug-gcu-----acgaagagaguacc-uugcuug-accccuc
            ++++++++--++++++++-|++-|||||++++--++++++--|+++++++|++-++++
            ++++++++--++++++++--++------++++-|++++++---+++++++-++-++++
    REV:    gauaaaacaagguuguaagauguagauuugcug-ucucauuacaaugaacguguggag
                                        *********************	29:::49	23--42	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1902.miRNA:11519	acgaagagaguacc-uugcuu
                                              *********************	35:::55	29--47	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1902.miRNA:11520	agaguacc-uugcuug-accc
                                                *********************	37:::57	31--49	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1902.miRNA:11521	aguacc-uugcuug-accccu
                                         *********************	30:::50	24--43	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1902.miRNA:11522	cgaagagaguacc-uugcuug
                                               *********************	36:::56	30--48	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1902.miRNA:11523	gaguacc-uugcuug-acccc
                                           *********************	32:::52	26--44	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1902.miRNA:11524	aagagaguacc-uugcuug-a
>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1902
	gaaaaaaguaacaagaugucauuuuucuauuuugaauuaacauuggcuacgaagagaguaccuugcuugaccccucacacaacagaggugugcaaguaacauuacucugucguuuagauguagaauguuggaacaaaauagugaguuauuuuuuuaaauguuguauuugugugguauaaa
	.(((((((((((.(((......))).((((((((..((((((((.((.((((..((((((..(((((((((.((((........)))).)).)))))))...)))))).))))......))..))))))))..))))))))...))))))))))).....(((((((.....))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3738.571.0	is_MIRNA
	VAL:	2.99	MeanVal:	31.505465	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucuauuuugaauuaacauug-gcu-----acgaagagaguacc-uugcuug-accccuc
            +++-++++++++--++++++++-|++-|||||++++--++++++--|+++++++|++-++++
            +++-++++++++--++++++++--++------++++-|++++++---+++++++-++-++++
    REV:    gagugauaaaacaagguuguaagauguagauuugcug-ucucauuacaaugaacguguggag
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1903.miRNA:11525	uuucuauuuugaauuaacauu
                                            *********************	33:::53	27--46	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1903.miRNA:11526	acgaagagaguacc-uugcuu
                                                  *********************	39:::59	33--51	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1903.miRNA:11527	agaguacc-uugcuug-accc
                                                    *********************	41:::61	35--53	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1903.miRNA:11528	aguacc-uugcuug-accccu
                                             *********************	34:::54	28--47	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1903.miRNA:11529	cgaagagaguacc-uugcuug
                                                   *********************	40:::60	34--52	>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1903.miRNA:11530	gaguacc-uugcuug-acccc
>>scaffold3738.Lu0910.pre-miRNA:1903
	uuuuucuauuuugaauuaacauuggcuacgaagagaguaccuugcuugaccccucacacaacagaggugugcaaguaacauuacucugucguuuagauguagaauguuggaacaaaauagugaguuauuuuuuuaaauguuguauuugugugguauaaa
	.(((.((((((((..((((((((.((.((((..((((((..(((((((((.((((........)))).)).)))))))...)))))).))))......))..))))))))..)))))))).)))...............(((((((.....))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3752.411.0	is_MIRNA
	VAL:	7.14	MeanVal:	4.82475022222222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucc-aguuguuuaguuaacuacuauuagau
            +++|++++-++++--+++++++++-+++++
            +++-++++-++++||+++++++++|+++++
    REV:    agguucaagagau--guugguggu-aucua
                     *********************	10:::30	9--29	>>scaffold3752.Lu0910.pre-miRNA:1904.miRNA:11531	uuuaguuaacuacuauuagau
>>scaffold3752.Lu0910.pre-miRNA:1904
	cuccaguuguuuaguuaacuacuauuagauuaguguuaucuauggugguuguagagaacuuggaa
	.(((((((.((((..(((((((((.(((((.......)))))))))))))))))).)))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold3780.7085.0	is_MIRNA
	VAL:	85.74	MeanVal:	964.1361795	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugguuaau--cgauuaaccgacca--aaucgguua
            +++++++++++||++-+++++++++--||+++++++++
            +++++++++++--++-+++++++++----+++++++++
    REV:    aaaaccaauugaugccaauuggcugaaaauuggcuaau
                 *********************	6:::26	6--24	>>scaffold3780.Lu0910.pre-miRNA:1905.miRNA:11532	guuaau--cgauuaaccgacc
                  *********************	7:::27	7--25	>>scaffold3780.Lu0910.pre-miRNA:1905.miRNA:11533	uuaau--cgauuaaccgacca
             *********************	2:::22	2--20	>>scaffold3780.Lu0910.pre-miRNA:1905.miRNA:11534	uuugguuaau--cgauuaacc
               *********************	4:::24	4--22	>>scaffold3780.Lu0910.pre-miRNA:1905.miRNA:11535	ugguuaau--cgauuaaccga
              *********************	3:::23	3--21	>>scaffold3780.Lu0910.pre-miRNA:1905.miRNA:11536	uugguuaau--cgauuaaccg
                *********************	5:::25	5--23	>>scaffold3780.Lu0910.pre-miRNA:1905.miRNA:11537	gguuaau--cgauuaaccgac
>>scaffold3780.Lu0910.pre-miRNA:1905
	uaggguuggaaauucaguuuugguuaaucgauuaaccgaccaaaucgguuaagaauagguuuaaucgaauuuagaucggucagcgaaacagucaaugcauuggugaaauaggauaaucgguuaaaagucgguuaaccguaguuaaccaaaaaaauaaaauu
	..((((.....))))..(((((((((((((.(((((((((..(((((((((......(((((((......)))))))..(((.(((..((.....))..))).))).......)))))))))....))))))))).))..)))))))))))..........

###########################################################################################################################

>scaffold3780.7085.1	is_MIRNA
	VAL:	85.74	MeanVal:	964.1361795	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugguuaau--cgauuaaccgacca--aaucgguua
            +++++++++++||++-+++++++++--||+++++++++
            +++++++++++--++-+++++++++----+++++++++
    REV:    aaaaccaauugaugccaauuggcugaaaauuggcuaau
                 *********************	6:::26	6--24	>>scaffold3780.Lu0910.pre-miRNA:1906.miRNA:11538	guuaau--cgauuaaccgacc
                  *********************	7:::27	7--25	>>scaffold3780.Lu0910.pre-miRNA:1906.miRNA:11539	uuaau--cgauuaaccgacca
             *********************	2:::22	2--20	>>scaffold3780.Lu0910.pre-miRNA:1906.miRNA:11540	uuugguuaau--cgauuaacc
               *********************	4:::24	4--22	>>scaffold3780.Lu0910.pre-miRNA:1906.miRNA:11541	ugguuaau--cgauuaaccga
              *********************	3:::23	3--21	>>scaffold3780.Lu0910.pre-miRNA:1906.miRNA:11542	uugguuaau--cgauuaaccg
                *********************	5:::25	5--23	>>scaffold3780.Lu0910.pre-miRNA:1906.miRNA:11543	gguuaau--cgauuaaccgac
>>scaffold3780.Lu0910.pre-miRNA:1906
	uaggguuggaaauucaguuuugguuaaucgauuaaccgaccaaaucgguuaagaauagguuuaaucgaauuuagaucggucagcgaaacagucaaugcauuggugaaauaggauaaucgguuaaaagucgguuaaccguaguuaaccaaaaaaauaaaauu
	.................(((((((((((((.(((((((((..(((((((((......(((((((......)))))))..(((.(((..((.....))..))).))).......)))))))))....))))))))).))..)))))))))))..........

###########################################################################################################################

>scaffold3780.7098.0	is_MIRNA
	VAL:	16.92	MeanVal:	173.27104	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugguuaau--cgauuaaccgacca--aaucgguua
            ++++++++||++-+++++++++--||+++++++++
            ++++++++--++-+++++++++----+++++++++
    REV:    accaauugaugccaauuggcugaaaauuggcuaau
              *********************	3:::23	3--21	>>scaffold3780.Lu0910.pre-miRNA:1907.miRNA:11544	guuaau--cgauuaaccgacc
               *********************	4:::24	4--22	>>scaffold3780.Lu0910.pre-miRNA:1907.miRNA:11545	uuaau--cgauuaaccgacca
             *********************	2:::22	2--20	>>scaffold3780.Lu0910.pre-miRNA:1907.miRNA:11546	gguuaau--cgauuaaccgac
                *********************	5:::25	5--22	>>scaffold3780.Lu0910.pre-miRNA:1907.miRNA:11547	uaau--cgauuaaccgacca-
                        *********************	13:::33	11--29	>>scaffold3780.Lu0910.pre-miRNA:1907.miRNA:11548	auuaaccgacca--aaucggu
                      *********************	11:::31	9--27	>>scaffold3780.Lu0910.pre-miRNA:1907.miRNA:11549	cgauuaaccgacca--aaucg
>>scaffold3780.Lu0910.pre-miRNA:1907
	ucaguuuugguuaaucgauuaaccgaccaaaucgguuaagaauagguuuaaucgaauuuagaucggucagcgaaacagucaaugcauuggugaaauaggauaaucgguuaaaagucgguuaaccguaguuaacca
	.......((((((((((.(((((((((..(((((((((......(((((((......)))))))..(((.(((..((.....))..))).))).......)))))))))....))))))))).))..))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3794.571.0	is_MIRNA
	VAL:	90.57	MeanVal:	789.271590555555	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccuaug--uuaaccguucuuaaacaa-cc
            ++-+++-||+++++++++-++++++--|++
            ++-+++---+++++++++-++++++---++
    REV:    agaaugauaaauuggcgauaauuugauagg
              *********************	3:::23	3--21	>>scaffold3794.Lu0910.pre-miRNA:1908.miRNA:11550	cuaug--uuaaccguucuuaa
                     *********************	10:::30	8--27	>>scaffold3794.Lu0910.pre-miRNA:1908.miRNA:11551	uuaaccguucuuaaacaa-cc
             *********************	2:::22	2--20	>>scaffold3794.Lu0910.pre-miRNA:1908.miRNA:11552	ccuaug--uuaaccguucuua
               *********************	4:::24	4--22	>>scaffold3794.Lu0910.pre-miRNA:1908.miRNA:11553	uaug--uuaaccguucuuaaa
                    *********************	9:::29	8--26	>>scaffold3794.Lu0910.pre-miRNA:1908.miRNA:11554	-uuaaccguucuuaaacaa-c
                  *********************	7:::27	7--25	>>scaffold3794.Lu0910.pre-miRNA:1908.miRNA:11555	g--uuaaccguucuuaaacaa
                *********************	5:::25	5--23	>>scaffold3794.Lu0910.pre-miRNA:1908.miRNA:11556	aug--uuaaccguucuuaaac
                   *********************	8:::28	8--25	>>scaffold3794.Lu0910.pre-miRNA:1908.miRNA:11557	--uuaaccguucuuaaacaa-
>>scaffold3794.Lu0910.pre-miRNA:1908
	gagcgacgacgauuuuuuucacuuguuugacaaagcugcgccguggagaagaaagaagagcagaagaaaaaagggaaauaaaggguugcuucugcugauauccuauguuaaccguucuuaaacaaccuaacagcggauaguuuaauagcgguuaaauaguaagaguacgucgucguuca
	(((((((((((.((((((((((..((((....))))......))))))))))......((((((((......................))))))))....((.(((.(((((((((.((((((..((.......))...)))))).)))))))))...))).))...))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold380.49.0	is_MIRNA
	VAL:	2.60	MeanVal:	31.4437893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccacuauuuuuuuucucuccuucuccucuuucucu-ccgc--cc-uc---ugucaucaacaacuaggaagaaagguaaaguucaga
            ++++----++++++++++---++++---+++++++|++++||++|++|||+++++++---+++++++++++++++---++--++++
            ++++----++++++++++-||++++--|+++++++-++++--++-++---+++++++---+++++++++++++++--|++--++++
    REV:    ggugcgacgaaaaagagau--agagac-aaagagguggcguugguagcuaauagugggcauugguucuuuuuuuugg-ucucgucu
                                                                *********************	53:::73	46--66	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1909.miRNA:11558	ucaucaacaacuaggaagaaa
                                                                 *********************	54:::74	47--67	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1909.miRNA:11559	caucaacaacuaggaagaaag
                                                               *********************	52:::72	45--65	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1909.miRNA:11560	gucaucaacaacuaggaagaa
                                                              *********************	51:::71	44--64	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1909.miRNA:11561	ugucaucaacaacuaggaaga
                                                                  *********************	55:::75	48--68	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1909.miRNA:11562	aucaacaacuaggaagaaagg
                                                                      *********************	59:::79	52--72	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1909.miRNA:11563	acaacuaggaagaaagguaaa
>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1909
	ccgccaccgcgacucuuccacuauuuuuuuucucuccuucuccucuuucucuccgcccucugucaucaacaacuaggaagaaagguaaaguucagaaauccuuuuugggguuauuuuucucucguuuagcucagauucgggcuugcaugucaucaccgaagguuucggagagcccucaagugacaugcaggucccgaucuguaaaccuaggguugaaaaaaacccuuuucuacuucgucgaucuaaucugcucugguuuuuuuucuugguuacgggugauaaucgaugguugcgguggagaaacagagauagagaaaaagcagcguggugaaaaagguuccagccccuuauuuagguuuguuucuugauuaguugucuaaggaaucauuuaacuugauuauugggguuauaguauucuauauguuuuaauuaagucauauuuuucaaaaaga
	.(((....)))..((((((((....((((((((((...((((...((((((((((((((((((((((...(((((((((((((((...((..((((..........((((((.((((((.(((........((((((.(((((((((((((((....((.(((((....))))).))..))))))))))))))).))))))........)))..))))))))))))..((.((...)).)).....))))..))..)))))))))))))))...)))))))...)).))..)))).)))))))..)))).))))))))))....))))(((((((.......(((((.((.(((((((.((((((((((.....))).))))))).....))))))).))..)))))(((((....)))))..................)))))))..))))

###########################################################################################################################

>scaffold380.49.1	is_MIRNA
	VAL:	2.60	MeanVal:	31.4437893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccacuauuuuuuuucucuccuucuccucuuucucu-ccgc--cc-uc---ugucaucaacaacuaggaagaaagguaaaguucaga
            ++++----++++++++++---++++---+++++++|++++||++|++|||+++++++---+++++++++++++++---++--++++
            ++++----++++++++++-||++++--|+++++++-++++--++-++---+++++++---+++++++++++++++--|++--++++
    REV:    ggugcgacgaaaaagagau--agagac-aaagagguggcguugguagcuaauagugggcauugguucuuuuuuuugg-ucucgucu
                                                                *********************	53:::73	46--66	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1910.miRNA:11564	ucaucaacaacuaggaagaaa
                                                                 *********************	54:::74	47--67	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1910.miRNA:11565	caucaacaacuaggaagaaag
                                                               *********************	52:::72	45--65	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1910.miRNA:11566	gucaucaacaacuaggaagaa
                                                              *********************	51:::71	44--64	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1910.miRNA:11567	ugucaucaacaacuaggaaga
                                                                  *********************	55:::75	48--68	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1910.miRNA:11568	aucaacaacuaggaagaaagg
                                                                      *********************	59:::79	52--72	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1910.miRNA:11569	acaacuaggaagaaagguaaa
>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1910
	ccgccaccgcgacucuuccacuauuuuuuuucucuccuucuccucuuucucuccgcccucugucaucaacaacuaggaagaaagguaaaguucagaaauccuuuuugggguuauuuuucucucguuuagcucagauucgggcuugcaugucaucaccgaagguuucggagagcccucaagugacaugcaggucccgaucuguaaaccuaggguugaaaaaaacccuuuucuacuucgucgaucuaaucugcucugguuuuuuuucuugguuacgggugauaaucgaugguugcgguggagaaacagagauagagaaaaagcagcguggugaaaaagguuccagccccuuauuuagguuuguuucuugauuaguugucuaaggaaucauuuaacuugauuauugggguuauaguauucuauauguuuuaauuaagucauauuuuucaaaaaga
	.(((....)))......((((....((((((((((...((((...((((((((((((((((((((((...(((((((((((((((...((..((((..........((((((.((((((.(((........((((((.(((((((((((((((....((.(((((....))))).))..))))))))))))))).))))))........)))..))))))))))))..((.((...)).)).....))))..))..)))))))))))))))...)))))))...)).))..)))).)))))))..)))).))))))))))....))))(((((((.......(((((.((.(((((((.((((((((((.....))).))))))).....))))))).))..)))))(((((....)))))..................)))))))......

###########################################################################################################################

>scaffold380.61.0	is_MIRNA
	VAL:	2.60	MeanVal:	31.4437893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccacuauuuuuuuucucuccuucuccucuuucucu-ccgc--cc-uc---ugucaucaacaacuaggaagaaagguaaaguucaga
            ++++----++++++++++---++++---+++++++|++++||++|++|||+++++++---+++++++++++++++---++--++++
            ++++----++++++++++-||++++--|+++++++-++++--++-++---+++++++---+++++++++++++++--|++--++++
    REV:    ggugcgacgaaaaagagau--agagac-aaagagguggcguugguagcuaauagugggcauugguucuuuuuuuugg-ucucgucu
                                                                *********************	53:::73	46--66	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1911.miRNA:11570	ucaucaacaacuaggaagaaa
                                                                 *********************	54:::74	47--67	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1911.miRNA:11571	caucaacaacuaggaagaaag
                                                               *********************	52:::72	45--65	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1911.miRNA:11572	gucaucaacaacuaggaagaa
                                                              *********************	51:::71	44--64	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1911.miRNA:11573	ugucaucaacaacuaggaaga
                                                                  *********************	55:::75	48--68	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1911.miRNA:11574	aucaacaacuaggaagaaagg
                                                                      *********************	59:::79	52--72	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1911.miRNA:11575	acaacuaggaagaaagguaaa
>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1911
	cucuuccacuauuuuuuuucucuccuucuccucuuucucuccgcccucugucaucaacaacuaggaagaaagguaaaguucagaaauccuuuuugggguuauuuuucucucguuuagcucagauucgggcuugcaugucaucaccgaagguuucggagagcccucaagugacaugcaggucccgaucuguaaaccuaggguugaaaaaaacccuuuucuacuucgucgaucuaaucugcucugguuuuuuuucuugguuacgggugauaaucgaugguugcgguggagaaacagagauagagaaaaagcagcguggugaaaaagguuccagccccuuauuuagguuuguuucuugauuaguugucuaaggaaucauuuaacuugauuauugggguuauaguauucuauauguuuuaauuaagucauauuuuucaaaaaga
	.((((((((....((((((((((...((((...((((((((((((((((((((((...(((((((((((((((...((..((((..........((((((.((((((.(((........((((((.(((((((((((((((....((.(((((....))))).))..))))))))))))))).))))))........)))..))))))))))))..((.((...)).)).....))))..))..)))))))))))))))...)))))))...)).))..)))).)))))))..)))).))))))))))....))))(((((((.......(((((.((.(((((((.((((((((((.....))).))))))).....))))))).))..)))))(((((....)))))..................)))))))..))))

###########################################################################################################################

>scaffold380.61.1	is_MIRNA
	VAL:	2.60	MeanVal:	31.4437893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccacuauuuuuuuucucuccuucuccucuuucucu-ccgc--cc-uc---ugucaucaacaacuaggaagaaagguaaaguucaga
            ++++----++++++++++---++++---+++++++|++++||++|++|||+++++++---+++++++++++++++---++--++++
            ++++----++++++++++-||++++--|+++++++-++++--++-++---+++++++---+++++++++++++++--|++--++++
    REV:    ggugcgacgaaaaagagau--agagac-aaagagguggcguugguagcuaauagugggcauugguucuuuuuuuugg-ucucgucu
                                                                *********************	53:::73	46--66	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1912.miRNA:11576	ucaucaacaacuaggaagaaa
                                                                 *********************	54:::74	47--67	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1912.miRNA:11577	caucaacaacuaggaagaaag
                                                               *********************	52:::72	45--65	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1912.miRNA:11578	gucaucaacaacuaggaagaa
                                                              *********************	51:::71	44--64	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1912.miRNA:11579	ugucaucaacaacuaggaaga
                                                                  *********************	55:::75	48--68	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1912.miRNA:11580	aucaacaacuaggaagaaagg
                                                                      *********************	59:::79	52--72	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1912.miRNA:11581	acaacuaggaagaaagguaaa
>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1912
	cucuuccacuauuuuuuuucucuccuucuccucuuucucuccgcccucugucaucaacaacuaggaagaaagguaaaguucagaaauccuuuuugggguuauuuuucucucguuuagcucagauucgggcuugcaugucaucaccgaagguuucggagagcccucaagugacaugcaggucccgaucuguaaaccuaggguugaaaaaaacccuuuucuacuucgucgaucuaaucugcucugguuuuuuuucuugguuacgggugauaaucgaugguugcgguggagaaacagagauagagaaaaagcagcguggugaaaaagguuccagccccuuauuuagguuuguuucuugauuaguugucuaaggaaucauuuaacuugauuauugggguuauaguauucuauauguuuuaauuaagucauauuuuucaaaaaga
	.....((((....((((((((((...((((...((((((((((((((((((((((...(((((((((((((((...((..((((..........((((((.((((((.(((........((((((.(((((((((((((((....((.(((((....))))).))..))))))))))))))).))))))........)))..))))))))))))..((.((...)).)).....))))..))..)))))))))))))))...)))))))...)).))..)))).)))))))..)))).))))))))))....))))(((((((.......(((((.((.(((((((.((((((((((.....))).))))))).....))))))).))..)))))(((((....)))))..................)))))))......

###########################################################################################################################

>scaffold380.65.0	is_MIRNA
	VAL:	2.60	MeanVal:	31.4437893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccacuauuuuuuuucucuccuucuccucuuucucu-ccgc--cc-uc---ugucaucaacaacuaggaagaaagguaaaguucaga
            ++++----++++++++++---++++---+++++++|++++||++|++|||+++++++---+++++++++++++++---++--++++
            ++++----++++++++++-||++++--|+++++++-++++--++-++---+++++++---+++++++++++++++--|++--++++
    REV:    ggugcgacgaaaaagagau--agagac-aaagagguggcguugguagcuaauagugggcauugguucuuuuuuuugg-ucucgucu
                                                                *********************	53:::73	46--66	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1913.miRNA:11582	ucaucaacaacuaggaagaaa
                                                                 *********************	54:::74	47--67	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1913.miRNA:11583	caucaacaacuaggaagaaag
                                                               *********************	52:::72	45--65	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1913.miRNA:11584	gucaucaacaacuaggaagaa
                                                              *********************	51:::71	44--64	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1913.miRNA:11585	ugucaucaacaacuaggaaga
                                                                  *********************	55:::75	48--68	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1913.miRNA:11586	aucaacaacuaggaagaaagg
                                                                      *********************	59:::79	52--72	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1913.miRNA:11587	acaacuaggaagaaagguaaa
>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1913
	uccacuauuuuuuuucucuccuucuccucuuucucuccgcccucugucaucaacaacuaggaagaaagguaaaguucagaaauccuuuuugggguuauuuuucucucguuuagcucagauucgggcuugcaugucaucaccgaagguuucggagagcccucaagugacaugcaggucccgaucuguaaaccuaggguugaaaaaaacccuuuucuacuucgucgaucuaaucugcucugguuuuuuuucuugguuacgggugauaaucgaugguugcgguggagaaacagagauagagaaaaagcagcguggugaaaaagguuccagccccuuauuuagguuuguuucuugauuaguugucuaaggaaucauuuaacuugauuauugggguuauaguauucuauauguuuuaauuaagucauauuuuucaa
	.((((....((((((((((...((((...((((((((((((((((((((((...(((((((((((((((...((..((((..........((((((.((((((.(((........((((((.(((((((((((((((....((.(((((....))))).))..))))))))))))))).))))))........)))..))))))))))))..((.((...)).)).....))))..))..)))))))))))))))...)))))))...)).))..)))).)))))))..)))).))))))))))....))))(((((((.......(((((.((.(((((((.((((((((((.....))).))))))).....))))))).))..)))))(((((....)))))..................))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold380.73.0	is_MIRNA
	VAL:	2.73	MeanVal:	32.9771026666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuucucuccuucuccucuuucucu-ccgc--cc-uc---ugucaucaacaacuaggaagaaagguaaaguucaga
            ++++++++++---++++---+++++++|++++||++|++|||+++++++---+++++++++++++++---++--++++
            ++++++++++-||++++--|+++++++-++++--++-++---+++++++---+++++++++++++++--|++--++++
    REV:    gaaaaagagau--agagac-aaagagguggcguugguagcuaauagugggcauugguucuuuuuuuugg-ucucgucu
                                                        *********************	45:::65	38--58	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1914.miRNA:11588	ucaucaacaacuaggaagaaa
                                                         *********************	46:::66	39--59	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1914.miRNA:11589	caucaacaacuaggaagaaag
                                                       *********************	44:::64	37--57	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1914.miRNA:11590	gucaucaacaacuaggaagaa
                                                      *********************	43:::63	36--56	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1914.miRNA:11591	ugucaucaacaacuaggaaga
                                                          *********************	47:::67	40--60	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1914.miRNA:11592	aucaacaacuaggaagaaagg
                                                              *********************	51:::71	44--64	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1914.miRNA:11593	acaacuaggaagaaagguaaa
>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1914
	uuuuuuucucuccuucuccucuuucucuccgcccucugucaucaacaacuaggaagaaagguaaaguucagaaauccuuuuugggguuauuuuucucucguuuagcucagauucgggcuugcaugucaucaccgaagguuucggagagcccucaagugacaugcaggucccgaucuguaaaccuaggguugaaaaaaacccuuuucuacuucgucgaucuaaucugcucugguuuuuuuucuugguuacgggugauaaucgaugguugcgguggagaaacagagauagagaaaaagcagcguggugaaaaagguuccagccccuuauuuagguuuguuucuugauuaguugucuaaggaaucauuuaacuugauuauugggguuauaguauucuauauguuuuaauuaagucauauuuuucaa
	.((((((((((...((((...((((((((((((((((((((((...(((((((((((((((...((..((((..........((((((.((((((.(((........((((((.(((((((((((((((....((.(((((....))))).))..))))))))))))))).))))))........)))..))))))))))))..((.((...)).)).....))))..))..)))))))))))))))...)))))))...)).))..)))).)))))))..)))).))))))))))........(((((((.......(((((.((.(((((((.((((((((((.....))).))))))).....))))))).))..)))))(((((....)))))..................))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold380.80.0	is_MIRNA
	VAL:	3.26	MeanVal:	39.385628	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuccuucuccucuuucucu-ccgc--cc-uc---ugucaucaacaacuaggaagaaagguaaaguucaga
            ++++--++++---+++++++|++++||++|++|||+++++++---+++++++++++++++---++--++++
            ++++--++++--|+++++++-++++--++-++---+++++++---+++++++++++++++--|++--++++
    REV:    agagauagagac-aaagagguggcguugguagcuaauagugggcauugguucuuuuuuuugg-ucucgucu
                                                 *********************	38:::58	31--51	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1915.miRNA:11594	ucaucaacaacuaggaagaaa
                                                  *********************	39:::59	32--52	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1915.miRNA:11595	caucaacaacuaggaagaaag
                                                *********************	37:::57	30--50	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1915.miRNA:11596	gucaucaacaacuaggaagaa
                                               *********************	36:::56	29--49	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1915.miRNA:11597	ugucaucaacaacuaggaaga
                                                   *********************	40:::60	33--53	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1915.miRNA:11598	aucaacaacuaggaagaaagg
                                                       *********************	44:::64	37--57	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1915.miRNA:11599	acaacuaggaagaaagguaaa
>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1915
	cucuccuucuccucuuucucuccgcccucugucaucaacaacuaggaagaaagguaaaguucagaaauccuuuuugggguuauuuuucucucguuuagcucagauucgggcuugcaugucaucaccgaagguuucggagagcccucaagugacaugcaggucccgaucuguaaaccuaggguugaaaaaaacccuuuucuacuucgucgaucuaaucugcucugguuuuuuuucuugguuacgggugauaaucgaugguugcgguggagaaacagagauagagaaaaagcagcguggugaaaaagguuccagccccuuauuuagguuuguuucuugauuaguugucuaaggaaucauuuaacuugauuauugggguuauaguauucuauauguuuuaauuaagucauauuuuucaa
	.((((..((((...((((((((((((((((((((((...(((((((((((((((...((..((((..........((((((.((((((.(((........((((((.(((((((((((((((....((.(((((....))))).))..))))))))))))))).))))))........)))..))))))))))))..((.((...)).)).....))))..))..)))))))))))))))...)))))))...)).))..)))).)))))))..))))..)))).............(((((((.......(((((.((.(((((((.((((((((((.....))).))))))).....))))))).))..)))))(((((....)))))..................))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold380.85.0	is_MIRNA
	VAL:	1.22	MeanVal:	14.7403326666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuc---cucu--uucucu-ccgc--cc-uc---ugucaucaacaacuaggaagaaagguaaaguucaga
            +++++|||++++||++++++|++++||++|++|||+++++++---+++++++++++++++---++--++++
            +++++---++++--++++++-++++--++-++---+++++++---+++++++++++++++--|++--++++
    REV:    aagagauagagacaaagagguggcguugguagcuaauagugggcauugguucuuuuuuuugg-ucucgucu
                                                 *********************	38:::58	26--46	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1916.miRNA:11600	ucaucaacaacuaggaagaaa
                                                  *********************	39:::59	27--47	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1916.miRNA:11601	caucaacaacuaggaagaaag
                                                *********************	37:::57	25--45	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1916.miRNA:11602	gucaucaacaacuaggaagaa
                                               *********************	36:::56	24--44	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1916.miRNA:11603	ugucaucaacaacuaggaaga
                                                   *********************	40:::60	28--48	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1916.miRNA:11604	aucaacaacuaggaagaaagg
                                                       *********************	44:::64	32--52	>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1916.miRNA:11605	acaacuaggaagaaagguaaa
>>scaffold380.Lu0910.pre-miRNA:1916
	cuucuccucuuucucuccgcccucugucaucaacaacuaggaagaaagguaaaguucagaaauccuuuuugggguuauuuuucucucguuuagcucagauucgggcuugcaugucaucaccgaagguuucggagagcccucaagugacaugcaggucccgaucuguaaaccuaggguugaaaaaaacccuuuucuacuucgucgaucuaaucugcucugguuuuuuuucuugguuacgggugauaaucgaugguugcgguggagaaacagagauagagaaaaagcagcguggugaaaaagguuccagccccuuauuuagguuuguuucuugauuaguugucuaaggaaucauuuaacuugauuauugggguuauaguauucuauauguuuuaauuaagucauauuuuucaa
	.((((((((((((((((((((((((((((((...(((((((((((((((...((..((((..........((((((.((((((.(((........((((((.(((((((((((((((....((.(((((....))))).))..))))))))))))))).))))))........)))..))))))))))))..((.((...)).)).....))))..))..)))))))))))))))...)))))))...)).))..)))).))))))..))))...)))))............(((((((.......(((((.((.(((((((.((((((((((.....))).))))))).....))))))).))..)))))(((((....)))))..................))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3826.270.0	is_MIRNA
	VAL:	9.96	MeanVal:	83.287217	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaauuagagaagacuac--agauggugaacucaau----uuaucuuguuuuucauaaauuguuga
            +++++--+++++++++--||++++--++++--++--||||++++++++---++++++++-++-+++
            +++++--+++++++++----++++--++++--++------++++++++-||++++++++|++-+++
    REV:    gauuacccucuuuugacgaaucuguaacuuagguggauccgauaggauu--aaguguuu-acuauu
              *********************	3:::23	3--21	>>scaffold3826.Lu0910.pre-miRNA:1917.miRNA:11606	aauuagagaagacuac--aga
             *********************	2:::22	2--20	>>scaffold3826.Lu0910.pre-miRNA:1917.miRNA:11607	uaauuagagaagacuac--ag
               *********************	4:::24	4--22	>>scaffold3826.Lu0910.pre-miRNA:1917.miRNA:11608	auuagagaagacuac--agau
                      *********************	11:::31	11--29	>>scaffold3826.Lu0910.pre-miRNA:1917.miRNA:11609	aagacuac--agauggugaac
>>scaffold3826.Lu0910.pre-miRNA:1917
	agccuuugucucgaaugagcggacuggauauuagacagguugcugauuaggagaccugaaagggcguuauuuaauuagagaagacuacagauggugaacucaauuuaucuuguuuuucauaaauuguugacauugauuaucauuugugaauuaggauagccuagguggauucaaugucuaagcaguuuucucccauuagu
	.(((((((((((.(((.((((..(((.........)))..)))).)))..)))))....)))))).....(((((..(((((((((..((((..((((..((..((((((((...((((((((.((.(((......))).)))))))))).))))))))......))..))))..))))....)))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3826.346.0	is_MIRNA
	VAL:	4.42	MeanVal:	40.8645706666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaagacuac--agauggugaacucaau----uuaucuuguuuuucauaaauuguuga
            +++++++++--||++++--++++--++--||||++++++++---++++++++-++-+++
            +++++++++----++++--++++--++------++++++++-||++++++++|++-+++
    REV:    cucuuuugacgaaucuguaacuuagguggauccgauaggauu--aaguguuu-acuauu
               *********************	4:::24	4--22	>>scaffold3826.Lu0910.pre-miRNA:1918.miRNA:11610	aagacuac--agauggugaac
                  *********************	7:::27	7--25	>>scaffold3826.Lu0910.pre-miRNA:1918.miRNA:11611	acuac--agauggugaacuca
                                               *********************	36:::56	30--50	>>scaffold3826.Lu0910.pre-miRNA:1918.miRNA:11612	aucuuguuuuucauaaauugu
                                              *********************	35:::55	29--49	>>scaffold3826.Lu0910.pre-miRNA:1918.miRNA:11613	uaucuuguuuuucauaaauug
                                                *********************	37:::57	31--51	>>scaffold3826.Lu0910.pre-miRNA:1918.miRNA:11614	ucuuguuuuucauaaauuguu
                *********************	5:::25	5--23	>>scaffold3826.Lu0910.pre-miRNA:1918.miRNA:11615	agacuac--agauggugaacu
>>scaffold3826.Lu0910.pre-miRNA:1918
	agagaagacuacagauggugaacucaauuuaucuuguuuuucauaaauuguugacauugauuaucauuugugaauuaggauagccuagguggauucaaugucuaagcaguuuucucc
	.(((((((((..((((..((((..((..((((((((...((((((((.((.(((......))).)))))))))).))))))))......))..))))..))))....))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.100.0	is_MIRNA
	VAL:	2.13	MeanVal:	39.3538858333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucgu
            ++++-------++-+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++---++-++++++++
            ++++-------++|+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++---++-++++++++
    REV:    gaggcuuagaugg-uuaaaaaccuauacuacuuauuauacaccaaauuacuacuaacccuaaccaaagca
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1919.miRNA:11616	uuuuuuauaugacgcguauua
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1919.miRNA:11617	uuuuuauaugacgcguauuau
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1919.miRNA:11618	uuuuuuuauaugacgcguauu
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1919.miRNA:11619	uuuauaugacgcguauuaugu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1919.miRNA:11620	uuuuauaugacgcguauuaug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1919.miRNA:11621	auaugacgcguauuauguuuu
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1919
	uuucggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauuuccgauacuccuauuuugagcuagugaauauggcaaauuuaaucgguuugaacaaucauucucguagaucaaugaccgaaacauaucccaaucaucauuaaaucaccucguagaucaaugaacgaaaccaaucccaaucaucauuaaaccacauauuauucaucauauccaaaaauugguagauucggagucgggucaaaauucaucagaagaaugauuugagcuacauuaaagaccucugaagagguuuuuaaaauuccggccggac
	.((((((((((((((.......((.(((((((..((((((...(((.(((((....(((((((((((...((.((((((((...............((((.(((.(((((((.((((.(((.........((..((((..(((((.......)))))...))))..)).........))).))))...)))))))......))).)))).(((((..(((........))).))))))))))))).))...)))))))))))....))))).)))...))))))..))))))))).......))))((((((((...(((....)))...))))))))......(((((((((((....)))))))))))...)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.100.1	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	26.2796401666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucgu
            ++++-------++-+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++------++++++++
            ++++-------++|+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++------++++++++
    REV:    gaggcuuagaugg-uuaaaaaccuauacuacuuauuauacaccaaauuacuacuaacccuaaccaaagca
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1920.miRNA:11622	uuuuuuauaugacgcguauua
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1920.miRNA:11623	uuuuuauaugacgcguauuau
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1920.miRNA:11624	uuuuuuuauaugacgcguauu
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1920.miRNA:11625	uuuauaugacgcguauuaugu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1920.miRNA:11626	uuuuauaugacgcguauuaug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1920.miRNA:11627	auaugacgcguauuauguuuu
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1920
	uuucggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauuuccgauacuccuauuuugagcuagugaauauggcaaauuuaaucgguuugaacaaucauucucguagaucaaugaccgaaacauaucccaaucaucauuaaaucaccucguagaucaaugaacgaaaccaaucccaaucaucauuaaaccacauauuauucaucauauccaaaaauugguagauucggagucgggucaaaauucaucagaagaaugauuugagcuacauuaaagaccucugaagagguuuuuaaaauuccggccggac
	.((((((((((((((.......((.(((((((..((((((...(((.(((((....(((((((((((......((((((((...............((((.(((.(((((((.((((.(((.........((..((((..(((((.......)))))...))))..)).........))).))))...)))))))......))).)))).(((((..(((........))).)))))))))))))......)))))))))))....))))).)))...))))))..))))))))).......))))((((((((...(((....)))...))))))))......(((((((((((....)))))))))))...)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.31.0	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	58.906145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucgu
            ++++-++++++-------++-+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++---++-++++++++
            ++++-++++++-------++|+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++---++-++++++++
    REV:    cugggcugaggcuuagaugg-uuaaaaaccuauacuacuuauuauacaccaaauuacuacuaacccuaaccaaagca
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1921.miRNA:11628	uuuuuuauaugacgcguauua
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1921.miRNA:11629	uuuuuauaugacgcguauuau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1921.miRNA:11630	uuuuuuuauaugacgcguauu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1921.miRNA:11631	uuuauaugacgcguauuaugu
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1921.miRNA:11632	uuuuauaugacgcguauuaug
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1921.miRNA:11633	auaugacgcguauuauguuuu
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1921
	gagucgggucaaaauucauuggaagggugauuuuagcuacauuaaacaccucugaagagguuuuuaaaauuucggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauuuccgauacuccuauuuugagcuagugaauauggcaaauuuaaucgguuugaacaaucauucucguagaucaaugaccgaaacauaucccaaucaucauuaaaucaccucguagaucaaugaacgaaaccaaucccaaucaucauuaaaccacauauuauucaucauauccaaaaauugguagauucggagucgggucaaaauucaucagaagaaugauuugagcuacauuaaagaccucugaagagguuuuuaaaauuccggccggacucu
	(((((.((((.(((.(((((.....))))).))).......(((((.((((((..((((((((((((......((((.((((((.......((.(((((((..((((((...(((.(((((....(((((((((((...((.((((((((...............((((.(((.(((((((.((((.(((.........((..((((..(((((.......)))))...))))..)).........))).))))...)))))))......))).)))).(((((..(((........))).))))))))))))).))...)))))))))))....))))).)))...))))))..))))))))).......)))))).))))....(((((((......)))..)))).....))))))))))))..)))))).)))))......)))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.31.1	is_MIRNA
	VAL:	2.09	MeanVal:	38.6316436666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucgu
            ++++-++++++-------++-+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++------++++++++
            ++++-++++++-------++|+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++------++++++++
    REV:    cugggcugaggcuuagaugg-uuaaaaaccuauacuacuuauuauacaccaaauuacuacuaacccuaaccaaagca
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1922.miRNA:11634	uuuuuuauaugacgcguauua
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1922.miRNA:11635	uuuuuauaugacgcguauuau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1922.miRNA:11636	uuuuuuuauaugacgcguauu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1922.miRNA:11637	uuuauaugacgcguauuaugu
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1922.miRNA:11638	uuuuauaugacgcguauuaug
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1922.miRNA:11639	auaugacgcguauuauguuuu
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1922
	gagucgggucaaaauucauuggaagggugauuuuagcuacauuaaacaccucugaagagguuuuuaaaauuucggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauuuccgauacuccuauuuugagcuagugaauauggcaaauuuaaucgguuugaacaaucauucucguagaucaaugaccgaaacauaucccaaucaucauuaaaucaccucguagaucaaugaacgaaaccaaucccaaucaucauuaaaccacauauuauucaucauauccaaaaauugguagauucggagucgggucaaaauucaucagaagaaugauuugagcuacauuaaagaccucugaagagguuuuuaaaauuccggccggacucu
	(((((.((((.(((.(((((.....))))).))).......(((((.((((((..((((((((((((......((((.((((((.......((.(((((((..((((((...(((.(((((....(((((((((((......((((((((...............((((.(((.(((((((.((((.(((.........((..((((..(((((.......)))))...))))..)).........))).))))...)))))))......))).)))).(((((..(((........))).)))))))))))))......)))))))))))....))))).)))...))))))..))))))))).......)))))).))))....(((((((......)))..)))).....))))))))))))..)))))).)))))......)))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.434.0	is_MIRNA
	VAL:	4.39	MeanVal:	82.1634275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccggacucuaaaccauccaauuuuuuuauauaacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucg
            ++++-+++++--++----+++++++++--++++-----+++-+++++----+++++++++++---+++-++++++
            ++++-+++++--++----+++++++++--++++-----+++-+++++----+++++++++++---+++-++++++
    REV:    cuggguugaggcuuacaugguuaaaaaccuauacuaccuauuauacacuaaauuacuacuaacccuauacaaagc
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1923.miRNA:11640	aaaccauccaauuuuuuuaua
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1923.miRNA:11641	accauccaauuuuuuuauaua
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1923.miRNA:11642	aaccauccaauuuuuuuauau
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1923.miRNA:11643	ccauccaauuuuuuuauauaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1923.miRNA:11644	cauccaauuuuuuuauauaac
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1923.miRNA:11645	aauuuuuuuauauaacgcgua
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1923
	uugagcuacauuaaagaccucugaagagguuuuuaaaauuccggccggacucuaaaccauccaauuuuuuuauauaacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauuuccgauacuccuauuuugagcuagugaauauggcaaauuuaaucgguuugaacaaucauucucguagaucaaugaccgaaacauaucccaaucaucauuaaaucacauauuauccaucauauccaaaaauugguacauucggaguugggucaaaauucau
	.((((.....(((((((((((....)))))))))))......((((.(((((..((....(((((((((..((((.....(((.(((((....(((((((((((...(((.((((((...........(((...(((..((.(((((.((((((((.(((.(((((........))).)).))))).)))))).)))))))..)))..)))...((((......)))).)))))).)))...)))))))))))....))))).))).....))))..)))))))))....))..))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.443.0	is_MIRNA
	VAL:	7.56	MeanVal:	151.920751666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccggacucuaaaccauccaauuuuuuuauauaacgcguauuauguuuuau
            ++++-+++++++++++---++++++++++++++---++-+++--++--++++
            ++++|+++++++++++---++++++++++++++---++-+++-|++--++++
    REV:    cugg-cugagguuuggaaaguuaaaaaaauaugcuuuggauac-acuuagug
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1924.miRNA:11646	aaaccauccaauuuuuuuaua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1924.miRNA:11647	cauccaauuuuuuuauauaac
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1924.miRNA:11648	uccaauuuuuuuauauaacgc
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1924.miRNA:11649	accauccaauuuuuuuauaua
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1924.miRNA:11650	auccaauuuuuuuauauaacg
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1924.miRNA:11651	aaccauccaauuuuuuuauau
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1924
	auuaaagaccucugaagagguuuuuaaaauuccggccggacucuaaaccauccaauuuuuuuauauaacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauuuccgauacuccuauuuugagcuagugaauauggcaaauuuaaucgguuugaacaaucauucucguagaucaaugaccgaaacauaucccaaucaucauuaaaucacauauuauccaucauauccaaaaauugguacauucggaguugggucaaaauucaucgga
	.(((((((((((....)))))))))))......((((.(((((((((((...((((((((((((((...((.(((..((..((((....))))..)).))).))...))))))))))))))...))))))))))))))).....((((((......(((((((.((((..((((((....((((((((((((......(((.........)))....))))))..................))))))..)))))).(((.......(((.....))).......))).)))).)))))))..))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3833.443.1	is_MIRNA
	VAL:	4.39	MeanVal:	82.1634275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccggacucuaaaccauccaauuuuuuuauauaacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucg
            ++++-+++++--++----+++++++++--++++-----+++-+++++----+++++++++++---+++-++++++
            ++++-+++++--++----+++++++++--++++-----+++-+++++----+++++++++++---+++-++++++
    REV:    cuggguugaggcuuacaugguuaaaaaccuauacuaccuauuauacacuaaauuacuacuaacccuauacaaagc
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1925.miRNA:11652	aaaccauccaauuuuuuuaua
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1925.miRNA:11653	accauccaauuuuuuuauaua
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1925.miRNA:11654	aaccauccaauuuuuuuauau
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1925.miRNA:11655	ccauccaauuuuuuuauauaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1925.miRNA:11656	cauccaauuuuuuuauauaac
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1925.miRNA:11657	aauuuuuuuauauaacgcgua
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1925
	auuaaagaccucugaagagguuuuuaaaauuccggccggacucuaaaccauccaauuuuuuuauauaacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauuuccgauacuccuauuuugagcuagugaauauggcaaauuuaaucgguuugaacaaucauucucguagaucaaugaccgaaacauaucccaaucaucauuaaaucacauauuauccaucauauccaaaaauugguacauucggaguugggucaaaauucaucgga
	.(((((((((((....)))))))))))......((((.(((((..((....(((((((((..((((.....(((.(((((....(((((((((((...(((.((((((...........(((...(((..((.(((((.((((((((.(((.(((((........))).)).))))).)))))).)))))))..)))..)))...((((......)))).)))))).)))...)))))))))))....))))).))).....))))..)))))))))....))..))))).)))).............

###########################################################################################################################

>scaffold3833.47.0	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	58.906145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucgu
            ++++-++++++-------++-+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++---++-++++++++
            ++++-++++++-------++|+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++---++-++++++++
    REV:    cugggcugaggcuuagaugg-uuaaaaaccuauacuacuuauuauacaccaaauuacuacuaacccuaaccaaagca
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1926.miRNA:11658	uuuuuuauaugacgcguauua
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1926.miRNA:11659	uuuuuauaugacgcguauuau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1926.miRNA:11660	uuuuuuuauaugacgcguauu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1926.miRNA:11661	uuuauaugacgcguauuaugu
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1926.miRNA:11662	uuuuauaugacgcguauuaug
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1926.miRNA:11663	auaugacgcguauuauguuuu
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1926
	cauuggaagggugauuuuagcuacauuaaacaccucugaagagguuuuuaaaauuucggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauuuccgauacuccuauuuugagcuagugaauauggcaaauuuaaucgguuugaacaaucauucucguagaucaaugaccgaaacauaucccaaucaucauuaaaucaccucguagaucaaugaacgaaaccaaucccaaucaucauuaaaccacauauuauucaucauauccaaaaauugguagauucggagucgggucaaaauucaucagaagaaugauuugagcuacauuaaagaccucugaagagguuuuuaaaauuccggccggacucuaaaccauccaauu
	.((((((.((..((.((..(((...(((((.((((((..((((((((((((......((((.((((((.......((.(((((((..((((((...(((.(((((....(((((((((((...((.((((((((...............((((.(((.(((((((.((((.(((.........((..((((..(((((.......)))))...))))..)).........))).))))...)))))))......))).)))).(((((..(((........))).))))))))))))).))...)))))))))))....))))).)))...))))))..))))))))).......)))))).))))....(((((((......)))..)))).....))))))))))))..)))))).)))))......)))..)).))....)).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.47.1	is_MIRNA
	VAL:	2.09	MeanVal:	38.6316436666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucgu
            ++++-++++++-------++-+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++------++++++++
            ++++-++++++-------++|+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++------++++++++
    REV:    cugggcugaggcuuagaugg-uuaaaaaccuauacuacuuauuauacaccaaauuacuacuaacccuaaccaaagca
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1927.miRNA:11664	uuuuuuauaugacgcguauua
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1927.miRNA:11665	uuuuuauaugacgcguauuau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1927.miRNA:11666	uuuuuuuauaugacgcguauu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1927.miRNA:11667	uuuauaugacgcguauuaugu
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1927.miRNA:11668	uuuuauaugacgcguauuaug
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1927.miRNA:11669	auaugacgcguauuauguuuu
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1927
	cauuggaagggugauuuuagcuacauuaaacaccucugaagagguuuuuaaaauuucggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauuuccgauacuccuauuuugagcuagugaauauggcaaauuuaaucgguuugaacaaucauucucguagaucaaugaccgaaacauaucccaaucaucauuaaaucaccucguagaucaaugaacgaaaccaaucccaaucaucauuaaaccacauauuauucaucauauccaaaaauugguagauucggagucgggucaaaauucaucagaagaaugauuugagcuacauuaaagaccucugaagagguuuuuaaaauuccggccggacucuaaaccauccaauu
	.((((((.((..((.((..(((...(((((.((((((..((((((((((((......((((.((((((.......((.(((((((..((((((...(((.(((((....(((((((((((......((((((((...............((((.(((.(((((((.((((.(((.........((..((((..(((((.......)))))...))))..)).........))).))))...)))))))......))).)))).(((((..(((........))).)))))))))))))......)))))))))))....))))).)))...))))))..))))))))).......)))))).))))....(((((((......)))..)))).....))))))))))))..)))))).)))))......)))..)).))....)).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.54.2	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	58.906145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucgu
            ++++-++++++-------++-+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++---++-++++++++
            ++++-++++++-------++|+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++---++-++++++++
    REV:    cugggcugaggcuuagaugg-uuaaaaaccuauacuacuuauuauacaccaaauuacuacuaacccuaaccaaagca
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1928.miRNA:11670	uuuuuuauaugacgcguauua
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1928.miRNA:11671	uuuuuauaugacgcguauuau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1928.miRNA:11672	uuuuuuuauaugacgcguauu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1928.miRNA:11673	uuuauaugacgcguauuaugu
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1928.miRNA:11674	uuuuauaugacgcguauuaug
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1928.miRNA:11675	auaugacgcguauuauguuuu
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1928
	agggugauuuuagcuacauuaaacaccucugaagagguuuuuaaaauuucggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauuuccgauacuccuauuuugagcuagugaauauggcaaauuuaaucgguuugaacaaucauucucguagaucaaugaccgaaacauaucccaaucaucauuaaaucaccucguagaucaaugaacgaaaccaaucccaaucaucauuaaaccacauauuauucaucauauccaaaaauugguagauucggagucgggucaaaauucaucagaagaaugauuugagcuacauuaaagaccucugaagagguuuuuaaaauuccggccggacucuaaaccaucca
	.(((((..(((((.....(((((.((((((..((((((((((((......((((.((((((.......((.(((((((..((((((...(((.(((((....(((((((((((...((.((((((((...............((((.(((.(((((((.((((.(((.........((..((((..(((((.......)))))...))))..)).........))).))))...)))))))......))).)))).(((((..(((........))).))))))))))))).))...)))))))))))....))))).)))...))))))..))))))))).......)))))).))))....(((((((......)))..)))).....))))))))))))..)))))).)))))...(((....)))..))))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.59.0	is_MIRNA
	VAL:	2.09	MeanVal:	38.6316436666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucgu
            ++++-++++++-------++-+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++------++++++++
            ++++-++++++-------++|+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++------++++++++
    REV:    cugggcugaggcuuagaugg-uuaaaaaccuauacuacuuauuauacaccaaauuacuacuaacccuaaccaaagca
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1929.miRNA:11676	uuuuuuauaugacgcguauua
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1929.miRNA:11677	uuuuuauaugacgcguauuau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1929.miRNA:11678	uuuuuuuauaugacgcguauu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1929.miRNA:11679	uuuauaugacgcguauuaugu
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1929.miRNA:11680	uuuuauaugacgcguauuaug
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1929.miRNA:11681	auaugacgcguauuauguuuu
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1929
	gauuuuagcuacauuaaacaccucugaagagguuuuuaaaauuucggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauuuccgauacuccuauuuugagcuagugaauauggcaaauuuaaucgguuugaacaaucauucucguagaucaaugaccgaaacauaucccaaucaucauuaaaucaccucguagaucaaugaacgaaaccaaucccaaucaucauuaaaccacauauuauucaucauauccaaaaauugguagauucggagucgggucaaaauucaucagaagaaugauuugagcuacauuaaagaccucugaagagguuuuuaaaauuccggccggacucuaaaccaucc
	((((((((.....(((((.((((((..((((((((((((......((((.((((((.......((.(((((((..((((((...(((.(((((....(((((((((((......((((((((...............((((.(((.(((((((.((((.(((.........((..((((..(((((.......)))))...))))..)).........))).))))...)))))))......))).)))).(((((..(((........))).)))))))))))))......)))))))))))....))))).)))...))))))..))))))))).......)))))).))))....(((((((......)))..)))).....))))))))))))..)))))).)))))...(((....)))..)))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.59.1	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	58.906145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucgu
            ++++-++++++-------++-+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++---++-++++++++
            ++++-++++++-------++|+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++---++-++++++++
    REV:    cugggcugaggcuuagaugg-uuaaaaaccuauacuacuuauuauacaccaaauuacuacuaacccuaaccaaagca
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1930.miRNA:11682	uuuuuuauaugacgcguauua
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1930.miRNA:11683	uuuuuauaugacgcguauuau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1930.miRNA:11684	uuuuuuuauaugacgcguauu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1930.miRNA:11685	uuuauaugacgcguauuaugu
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1930.miRNA:11686	uuuuauaugacgcguauuaug
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1930.miRNA:11687	auaugacgcguauuauguuuu
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1930
	gauuuuagcuacauuaaacaccucugaagagguuuuuaaaauuucggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauuuccgauacuccuauuuugagcuagugaauauggcaaauuuaaucgguuugaacaaucauucucguagaucaaugaccgaaacauaucccaaucaucauuaaaucaccucguagaucaaugaacgaaaccaaucccaaucaucauuaaaccacauauuauucaucauauccaaaaauugguagauucggagucgggucaaaauucaucagaagaaugauuugagcuacauuaaagaccucugaagagguuuuuaaaauuccggccggacucuaaaccaucc
	((((((((.....(((((.((((((..((((((((((((......((((.((((((.......((.(((((((..((((((...(((.(((((....(((((((((((...((.((((((((...............((((.(((.(((((((.((((.(((.........((..((((..(((((.......)))))...))))..)).........))).))))...)))))))......))).)))).(((((..(((........))).))))))))))))).))...)))))))))))....))))).)))...))))))..))))))))).......)))))).))))....(((((((......)))..)))).....))))))))))))..)))))).)))))...(((....)))..)))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.61.0	is_MIRNA
	VAL:	2.09	MeanVal:	38.6316436666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucgu
            ++++-++++++-------++-+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++------++++++++
            ++++-++++++-------++|+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++------++++++++
    REV:    cugggcugaggcuuagaugg-uuaaaaaccuauacuacuuauuauacaccaaauuacuacuaacccuaaccaaagca
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1931.miRNA:11688	uuuuuuauaugacgcguauua
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1931.miRNA:11689	uuuuuauaugacgcguauuau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1931.miRNA:11690	uuuuuuuauaugacgcguauu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1931.miRNA:11691	uuuauaugacgcguauuaugu
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1931.miRNA:11692	uuuuauaugacgcguauuaug
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1931.miRNA:11693	auaugacgcguauuauguuuu
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1931
	uuuuagcuacauuaaacaccucugaagagguuuuuaaaauuucggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauuuccgauacuccuauuuugagcuagugaauauggcaaauuuaaucgguuugaacaaucauucucguagaucaaugaccgaaacauaucccaaucaucauuaaaucaccucguagaucaaugaacgaaaccaaucccaaucaucauuaaaccacauauuauucaucauauccaaaaauugguagauucggagucgggucaaaauucaucagaagaaugauuugagcuacauuaaagaccucugaagagguuuuuaaaauuccggccggacucuaaac
	.(((((.....(((((.((((((..((((((((((((......((((.((((((.......((.(((((((..((((((...(((.(((((....(((((((((((......((((((((...............((((.(((.(((((((.((((.(((.........((..((((..(((((.......)))))...))))..)).........))).))))...)))))))......))).)))).(((((..(((........))).)))))))))))))......)))))))))))....))))).)))...))))))..))))))))).......)))))).))))....(((((((......)))..)))).....))))))))))))..)))))).)))))...(((....)))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.61.1	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	58.906145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucgu
            ++++-++++++-------++-+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++---++-++++++++
            ++++-++++++-------++|+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++---++-++++++++
    REV:    cugggcugaggcuuagaugg-uuaaaaaccuauacuacuuauuauacaccaaauuacuacuaacccuaaccaaagca
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1932.miRNA:11694	uuuuuuauaugacgcguauua
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1932.miRNA:11695	uuuuuauaugacgcguauuau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1932.miRNA:11696	uuuuuuuauaugacgcguauu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1932.miRNA:11697	uuuauaugacgcguauuaugu
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1932.miRNA:11698	uuuuauaugacgcguauuaug
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1932.miRNA:11699	auaugacgcguauuauguuuu
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1932
	uuuuagcuacauuaaacaccucugaagagguuuuuaaaauuucggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauuuccgauacuccuauuuugagcuagugaauauggcaaauuuaaucgguuugaacaaucauucucguagaucaaugaccgaaacauaucccaaucaucauuaaaucaccucguagaucaaugaacgaaaccaaucccaaucaucauuaaaccacauauuauucaucauauccaaaaauugguagauucggagucgggucaaaauucaucagaagaaugauuugagcuacauuaaagaccucugaagagguuuuuaaaauuccggccggacucuaaac
	.(((((.....(((((.((((((..((((((((((((......((((.((((((.......((.(((((((..((((((...(((.(((((....(((((((((((...((.((((((((...............((((.(((.(((((((.((((.(((.........((..((((..(((((.......)))))...))))..)).........))).))))...)))))))......))).)))).(((((..(((........))).))))))))))))).))...)))))))))))....))))).)))...))))))..))))))))).......)))))).))))....(((((((......)))..)))).....))))))))))))..)))))).)))))...(((....)))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.702.0	is_MIRNA
	VAL:	19.67	MeanVal:	359.159675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuggacuccaaacuauccaaauuuuuuauaugacacguauuauguu--uuau
            ++++-+++++++++++---+++-++++++++++++-++---++++++-||++++
            ++++|+++++++++++---+++-++++++++++++-++|||++++++---++++
    REV:    cugg-cugagguuuggaaaguuaaaaaaauaugcuuug---gauacguuuagug
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1933.miRNA:11700	uccaaauuuuuuauaugacac
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1933.miRNA:11701	aaacuauccaaauuuuuuaua
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1933.miRNA:11702	auccaaauuuuuuauaugaca
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1933.miRNA:11703	caaacuauccaaauuuuuuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1933.miRNA:11704	ccaaauuuuuuauaugacacg
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1933.miRNA:11705	ccaaacuauccaaauuuuuua
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1933
	aucauauccaaaaauugguacauucggaguugggucaaaauucaucggaagggugaucaaacaccucugaauagguuuucaaaauuucggcuggacuccaaacuauccaaauuuuuuauaugacacguauuauguuuuauaauggugauuugcauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauucccgaugcuccuauugugagcuagugaauauggcuaauuuaauugguuugaacuaucauucucguauaucaaugaaagaaa
	.(((...((((((((((((..(((((..((((((..(((((..((((((..((((......)))))))).))..))))).........((((.(((((((((((...(((.((((((((((((.((...((((((.((((....))))...)))))))).)))))))))))).)))...))))))))))))))).....))))))((((.......))))...)))))...))))))))..))))..))).......((((..(((....)))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.71.0	is_MIRNA
	VAL:	2.09	MeanVal:	38.6316436666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucgu
            ++++-++++++-------++-+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++------++++++++
            ++++-++++++-------++|+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++------++++++++
    REV:    cugggcugaggcuuagaugg-uuaaaaaccuauacuacuuauuauacaccaaauuacuacuaacccuaaccaaagca
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1934.miRNA:11706	uuuuuuauaugacgcguauua
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1934.miRNA:11707	uuuuuauaugacgcguauuau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1934.miRNA:11708	uuuuuuuauaugacgcguauu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1934.miRNA:11709	uuuauaugacgcguauuaugu
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1934.miRNA:11710	uuuuauaugacgcguauuaug
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1934.miRNA:11711	auaugacgcguauuauguuuu
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1934
	auuaaacaccucugaagagguuuuuaaaauuucggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauuuccgauacuccuauuuugagcuagugaauauggcaaauuuaaucgguuugaacaaucauucucguagaucaaugaccgaaacauaucccaaucaucauuaaaucaccucguagaucaaugaacgaaaccaaucccaaucaucauuaaaccacauauuauucaucauauccaaaaauugguagauucggagucgggucaaaauucaucagaagaaugauuugagcuacauuaaagaccucugaagagguuuuuaaaauuccggccggacucuaaaccaucca
	.(((((.((((((..((((((((((((......((((.((((((.......((.(((((((..((((((...(((.(((((....(((((((((((......((((((((...............((((.(((.(((((((.((((.(((.........((..((((..(((((.......)))))...))))..)).........))).))))...)))))))......))).)))).(((((..(((........))).)))))))))))))......)))))))))))....))))).)))...))))))..))))))))).......)))))).))))....(((((((......)))..)))).....))))))))))))..)))))).)))))......((..((........))..)).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.71.1	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	58.906145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucgu
            ++++-++++++-------++-+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++---++-++++++++
            ++++-++++++-------++|+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++---++-++++++++
    REV:    cugggcugaggcuuagaugg-uuaaaaaccuauacuacuuauuauacaccaaauuacuacuaacccuaaccaaagca
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1935.miRNA:11712	uuuuuuauaugacgcguauua
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1935.miRNA:11713	uuuuuauaugacgcguauuau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1935.miRNA:11714	uuuuuuuauaugacgcguauu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1935.miRNA:11715	uuuauaugacgcguauuaugu
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1935.miRNA:11716	uuuuauaugacgcguauuaug
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1935.miRNA:11717	auaugacgcguauuauguuuu
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1935
	auuaaacaccucugaagagguuuuuaaaauuucggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauuuccgauacuccuauuuugagcuagugaauauggcaaauuuaaucgguuugaacaaucauucucguagaucaaugaccgaaacauaucccaaucaucauuaaaucaccucguagaucaaugaacgaaaccaaucccaaucaucauuaaaccacauauuauucaucauauccaaaaauugguagauucggagucgggucaaaauucaucagaagaaugauuugagcuacauuaaagaccucugaagagguuuuuaaaauuccggccggacucuaaaccaucca
	.(((((.((((((..((((((((((((......((((.((((((.......((.(((((((..((((((...(((.(((((....(((((((((((...((.((((((((...............((((.(((.(((((((.((((.(((.........((..((((..(((((.......)))))...))))..)).........))).))))...)))))))......))).)))).(((((..(((........))).))))))))))))).))...)))))))))))....))))).)))...))))))..))))))))).......)))))).))))....(((((((......)))..)))).....))))))))))))..)))))).)))))......((..((........))..)).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.714.0	is_MIRNA
	VAL:	19.67	MeanVal:	359.159675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuggacuccaaacuauccaaauuuuuuauaugacacguauuauguu--uuau
            ++++-+++++++++++---+++-++++++++++++-++---++++++-||++++
            ++++|+++++++++++---+++-++++++++++++-++|||++++++---++++
    REV:    cugg-cugagguuuggaaaguuaaaaaaauaugcuuug---gauacguuuagug
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1936.miRNA:11718	uccaaauuuuuuauaugacac
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1936.miRNA:11719	aaacuauccaaauuuuuuaua
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1936.miRNA:11720	auccaaauuuuuuauaugaca
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1936.miRNA:11721	caaacuauccaaauuuuuuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1936.miRNA:11722	ccaaauuuuuuauaugacacg
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1936.miRNA:11723	ccaaacuauccaaauuuuuua
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1936
	aauugguacauucggaguugggucaaaauucaucggaagggugaucaaacaccucugaauagguuuucaaaauuucggcuggacuccaaacuauccaaauuuuuuauaugacacguauuauguuuuauaauggugauuugcauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauucccgaugcuccuauugugagcuagugaauauggcuaauuuaauugguuugaacuaucauucucguauaucaaugaaagaaaccuaucccaauc
	.(((((.(((...(((((((((..(((((..((((((..((((......)))))))).))..))))).........((((.(((((((((((...(((.((((((((((((.((...((((((.((((....))))...)))))))).)))))))))))).)))...))))))))))))))).....))))..)))))...))).(((((.......))))).........(((((...((.(((((..........))))).)))))))....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.728.0	is_MIRNA
	VAL:	4300.76	MeanVal:	78524.6439366667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacuccaaacuauccaaauuuuuuauaugacacguauuauguu--uuau
            +++++++++++---+++-++++++++++++-++---++++++-||++++
            +++++++++++---+++-++++++++++++-++|||++++++---++++
    REV:    cugagguuuggaaaguuaaaaaaauaugcuuug---gauacguuuagug
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1937.miRNA:11724	uccaaauuuuuuauaugacac
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1937.miRNA:11725	aaacuauccaaauuuuuuaua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1937.miRNA:11726	auccaaauuuuuuauaugaca
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1937.miRNA:11727	caaacuauccaaauuuuuuau
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1937.miRNA:11728	ccaaauuuuuuauaugacacg
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1937.miRNA:11729	aacuauccaaauuuuuuauau
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1937
	gaguugggucaaaauucaucggaagggugaucaaacaccucugaauagguuuucaaaauuucggcuggacuccaaacuauccaaauuuuuuauaugacacguauuauguuuuauaauggugauuugcauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauucccgaugcuccuauugugagcuagugaauauggcuaauuuaauugguuugaacuaucauucucguauaucaaugaaagaaaccuaucccaauca
	((.(((((..........(((((..((((......))))))))).((((((((.....(((..(((.(((((((((((...(((.((((((((((((.((...((((((.((((....))))...)))))))).)))))))))))).)))...))))))))))).((((.((((.....((((.......))))....)))).))))..........)))..)))...(((((..........)))))..)))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.728.1	is_MIRNA
	VAL:	4300.76	MeanVal:	78524.6439366667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacuccaaacuauccaaauuuuuuauaugacacguauuauguu--uuau
            +++++++++++---+++-++++++++++++-++---++++++-||++++
            +++++++++++---+++-++++++++++++-++|||++++++---++++
    REV:    cugagguuuggaaaguuaaaaaaauaugcuuug---gauacguuuagug
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1938.miRNA:11730	uccaaauuuuuuauaugacac
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1938.miRNA:11731	aaacuauccaaauuuuuuaua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1938.miRNA:11732	auccaaauuuuuuauaugaca
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1938.miRNA:11733	caaacuauccaaauuuuuuau
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1938.miRNA:11734	ccaaauuuuuuauaugacacg
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1938.miRNA:11735	aacuauccaaauuuuuuauau
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1938
	gaguugggucaaaauucaucggaagggugaucaaacaccucugaauagguuuucaaaauuucggcuggacuccaaacuauccaaauuuuuuauaugacacguauuauguuuuauaauggugauuugcauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauucccgaugcuccuauugugagcuagugaauauggcuaauuuaauugguuugaacuaucauucucguauaucaaugaaagaaaccuaucccaauca
	..((((((..........(((((..((((......))))))))).((((((((.....(((..(((.(((((((((((...(((.((((((((((((.((...((((((.((((....))))...)))))))).)))))))))))).)))...))))))))))).((((.((((.....((((.......))))....)))).))))..........)))..)))...(((((..........)))))..)))))))).))))))..

###########################################################################################################################

>scaffold3833.745.0	is_MIRNA
	VAL:	4300.76	MeanVal:	78524.6439366667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacuccaaacuauccaaauuuuuuauaugacacguauuauguu--uuau
            +++++++++++---+++-++++++++++++-++---++++++-||++++
            +++++++++++---+++-++++++++++++-++|||++++++---++++
    REV:    cugagguuuggaaaguuaaaaaaauaugcuuug---gauacguuuagug
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1939.miRNA:11736	uccaaauuuuuuauaugacac
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1939.miRNA:11737	aaacuauccaaauuuuuuaua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1939.miRNA:11738	auccaaauuuuuuauaugaca
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1939.miRNA:11739	caaacuauccaaauuuuuuau
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1939.miRNA:11740	ccaaauuuuuuauaugacacg
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1939.miRNA:11741	aacuauccaaauuuuuuauau
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1939
	aucggaagggugaucaaacaccucugaauagguuuucaaaauuucggcuggacuccaaacuauccaaauuuuuuauaugacacguauuauguuuuauaauggugauuugcauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauucccgaugcuccuauugugagcuagugaauauggcuaauuuaauugguuugaacuaucauucucguauaucaaugaaagaaaccuau
	.(((((..((((......))))))))).((((((((.....(((..(((.(((((((((((...(((.((((((((((((.((...((((((.((((....))))...)))))))).)))))))))))).)))...))))))))))).((((.((((.....((((.......))))....)))).))))..........)))..)))...(((((..........)))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.750.0	is_MIRNA
	VAL:	4300.76	MeanVal:	78524.6439366667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacuccaaacuauccaaauuuuuuauaugacacguauuauguu--uuau
            +++++++++++---+++-++++++++++++-++---++++++-||++++
            +++++++++++---+++-++++++++++++-++|||++++++---++++
    REV:    cugagguuuggaaaguuaaaaaaauaugcuuug---gauacguuuagug
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1940.miRNA:11742	uccaaauuuuuuauaugacac
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1940.miRNA:11743	aaacuauccaaauuuuuuaua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1940.miRNA:11744	auccaaauuuuuuauaugaca
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1940.miRNA:11745	caaacuauccaaauuuuuuau
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1940.miRNA:11746	ccaaauuuuuuauaugacacg
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1940.miRNA:11747	aacuauccaaauuuuuuauau
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1940
	aagggugaucaaacaccucugaauagguuuucaaaauuucggcuggacuccaaacuauccaaauuuuuuauaugacacguauuauguuuuauaauggugauuugcauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauucccgaugcuccuauugugagcuagugaauauggcuaauuuaauugguuugaacuaucauucucguauaucaaugaaagaaaccuauc
	.((((((......)))).))..(((((((((.....(((..(((.(((((((((((...(((.((((((((((((.((...((((((.((((....))))...)))))))).)))))))))))).)))...))))))))))).((((.((((.....((((.......))))....)))).))))..........)))..)))...(((((..........)))))..))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.750.1	is_MIRNA
	VAL:	4300.76	MeanVal:	78524.6439366667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacuccaaacuauccaaauuuuuuauaugacacguauuauguu--uuau
            +++++++++++---+++-++++++++++++-++---++++++-||++++
            +++++++++++---+++-++++++++++++-++|||++++++---++++
    REV:    cugagguuuggaaaguuaaaaaaauaugcuuug---gauacguuuagug
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1941.miRNA:11748	uccaaauuuuuuauaugacac
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1941.miRNA:11749	aaacuauccaaauuuuuuaua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1941.miRNA:11750	auccaaauuuuuuauaugaca
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1941.miRNA:11751	caaacuauccaaauuuuuuau
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1941.miRNA:11752	ccaaauuuuuuauaugacacg
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1941.miRNA:11753	aacuauccaaauuuuuuauau
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1941
	aagggugaucaaacaccucugaauagguuuucaaaauuucggcuggacuccaaacuauccaaauuuuuuauaugacacguauuauguuuuauaauggugauuugcauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauucccgaugcuccuauugugagcuagugaauauggcuaauuuaauugguuugaacuaucauucucguauaucaaugaaagaaaccuauc
	..(((((......)))))....(((((((((.....(((..(((.(((((((((((...(((.((((((((((((.((...((((((.((((....))))...)))))))).)))))))))))).)))...))))))))))).((((.((((.....((((.......))))....)))).))))..........)))..)))...(((((..........)))))..))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.768.0	is_MIRNA
	VAL:	4300.76	MeanVal:	78524.6439366667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacuccaaacuauccaaauuuuuuauaugacacguauuauguu--uuau
            +++++++++++---+++-++++++++++++-++---++++++-||++++
            +++++++++++---+++-++++++++++++-++|||++++++---++++
    REV:    cugagguuuggaaaguuaaaaaaauaugcuuug---gauacguuuagug
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1942.miRNA:11754	uccaaauuuuuuauaugacac
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1942.miRNA:11755	aaacuauccaaauuuuuuaua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1942.miRNA:11756	auccaaauuuuuuauaugaca
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1942.miRNA:11757	caaacuauccaaauuuuuuau
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1942.miRNA:11758	ccaaauuuuuuauaugacacg
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1942.miRNA:11759	aacuauccaaauuuuuuauau
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1942
	cugaauagguuuucaaaauuucggcuggacuccaaacuauccaaauuuuuuauaugacacguauuauguuuuauaauggugauuugcauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauucccgaugcuccuauugugagcuagugaauauggcuaauuuaauugguuugaacuaucauucucguauaucaaugaaagaaaccuaucccaa
	.((.(((((((((.....(((..(((.(((((((((((...(((.((((((((((((.((...((((((.((((....))))...)))))))).)))))))))))).)))...))))))))))).((((.((((.....((((.......))))....)))).))))..........)))..)))...(((((..........)))))..)))))))))..)).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.768.1	is_MIRNA
	VAL:	4300.76	MeanVal:	78524.6439366667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacuccaaacuauccaaauuuuuuauaugacacguauuauguu--uuau
            +++++++++++---+++-++++++++++++-++---++++++-||++++
            +++++++++++---+++-++++++++++++-++|||++++++---++++
    REV:    cugagguuuggaaaguuaaaaaaauaugcuuug---gauacguuuagug
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1943.miRNA:11760	uccaaauuuuuuauaugacac
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1943.miRNA:11761	aaacuauccaaauuuuuuaua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1943.miRNA:11762	auccaaauuuuuuauaugaca
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1943.miRNA:11763	caaacuauccaaauuuuuuau
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1943.miRNA:11764	ccaaauuuuuuauaugacacg
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1943.miRNA:11765	aacuauccaaauuuuuuauau
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1943
	cugaauagguuuucaaaauuucggcuggacuccaaacuauccaaauuuuuuauaugacacguauuauguuuuauaauggugauuugcauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauucccgaugcuccuauugugagcuagugaauauggcuaauuuaauugguuugaacuaucauucucguauaucaaugaaagaaaccuaucccaa
	....(((((((((.....(((..(((.(((((((((((...(((.((((((((((((.((...((((((.((((....))))...)))))))).)))))))))))).)))...))))))))))).((((.((((.....((((.......))))....)))).))))..........)))..)))...(((((..........)))))..))))))))).....

###########################################################################################################################

>scaffold3833.771.0	is_MIRNA
	VAL:	4300.76	MeanVal:	78524.6439366667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacuccaaacuauccaaauuuuuuauaugacacguauuauguu--uuau
            +++++++++++---+++-++++++++++++-++---++++++-||++++
            +++++++++++---+++-++++++++++++-++|||++++++---++++
    REV:    cugagguuuggaaaguuaaaaaaauaugcuuug---gauacguuuagug
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1944.miRNA:11766	uccaaauuuuuuauaugacac
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1944.miRNA:11767	aaacuauccaaauuuuuuaua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1944.miRNA:11768	auccaaauuuuuuauaugaca
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1944.miRNA:11769	caaacuauccaaauuuuuuau
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1944.miRNA:11770	ccaaauuuuuuauaugacacg
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1944.miRNA:11771	aacuauccaaauuuuuuauau
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1944
	aauagguuuucaaaauuucggcuggacuccaaacuauccaaauuuuuuauaugacacguauuauguuuuauaauggugauuugcauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauucccgaugcuccuauugugagcuagugaauauggcuaauuuaauugguuugaacuaucauucucguauaucaaugaaagaaaccuauc
	.(((((((((.....(((..(((.(((((((((((...(((.((((((((((((.((...((((((.((((....))))...)))))))).)))))))))))).)))...))))))))))).((((.((((.....((((.......))))....)))).))))..........)))..)))...(((((..........)))))..))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.795.0	is_MIRNA
	VAL:	4300.76	MeanVal:	78524.6439366667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacuccaaacuauccaaauuuuuuauaugacacguauuauguu--uuau
            +++++++++++---+++-++++++++++++-++---++++++-||++++
            +++++++++++---+++-++++++++++++-++|||++++++---++++
    REV:    cugagguuuggaaaguuaaaaaaauaugcuuug---gauacguuuagug
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1945.miRNA:11772	uccaaauuuuuuauaugacac
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1945.miRNA:11773	aaacuauccaaauuuuuuaua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1945.miRNA:11774	auccaaauuuuuuauaugaca
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1945.miRNA:11775	caaacuauccaaauuuuuuau
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1945.miRNA:11776	ccaaauuuuuuauaugacacg
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1945.miRNA:11777	aacuauccaaauuuuuuauau
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1945
	gacuccaaacuauccaaauuuuuuauaugacacguauuauguuuuauaauggugauuugcauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauucccgaugcuccuauugugagcuagugaauauggcuaauuuaauugguuugaacuaucauucucguauaucaaugaaagaaaccu
	(((((((((((...(((.((((((((((((.((...((((((.((((....))))...)))))))).)))))))))))).)))...))))))))))).((((.((((.....((((.......))))....)))).))))..........(((((...((.(((((..........))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.88.0	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	26.2796401666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucgu
            ++++-------++-+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++------++++++++
            ++++-------++|+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++------++++++++
    REV:    gaggcuuagaugg-uuaaaaaccuauacuacuuauuauacaccaaauuacuacuaacccuaaccaaagca
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1946.miRNA:11778	uuuuuuauaugacgcguauua
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1946.miRNA:11779	uuuuuauaugacgcguauuau
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1946.miRNA:11780	uuuuuuuauaugacgcguauu
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1946.miRNA:11781	uuuauaugacgcguauuaugu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1946.miRNA:11782	uuuuauaugacgcguauuaug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1946.miRNA:11783	auaugacgcguauuauguuuu
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1946
	agguuuuuaaaauuucggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauuuccgauacuccuauuuugagcuagugaauauggcaaauuuaaucgguuugaacaaucauucucguagaucaaugaccgaaacauaucccaaucaucauuaaaucaccucguagaucaaugaacgaaaccaaucccaaucaucauuaaaccacauauuauucaucauauccaaaaauugguagauucggagucgggucaaaauucaucagaagaaugauuugagcuacauuaaagaccucugaagagguuuuuaaaauuccggccggacucuaaacca
	.(((((.......((((((((((((((.......((.(((((((..((((((...(((.(((((....(((((((((((......((((((((...............((((.(((.(((((((.((((.(((.........((..((((..(((((.......)))))...))))..)).........))).))))...)))))))......))).)))).(((((..(((........))).)))))))))))))......)))))))))))....))))).)))...))))))..))))))))).......))))((((((((...(((....)))...))))))))......(((((((((((....)))))))))))...))))))))))....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3833.88.1	is_MIRNA
	VAL:	2.13	MeanVal:	39.3538858333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucgu
            ++++-------++-+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++---++-++++++++
            ++++-------++|+++++++--++++++---+++-+++++----+++++++++++---++-++++++++
    REV:    gaggcuuagaugg-uuaaaaaccuauacuacuuauuauacaccaaauuacuacuaacccuaaccaaagca
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1947.miRNA:11784	uuuuuuauaugacgcguauua
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1947.miRNA:11785	uuuuuauaugacgcguauuau
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1947.miRNA:11786	uuuuuuuauaugacgcguauu
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1947.miRNA:11787	uuuauaugacgcguauuaugu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1947.miRNA:11788	uuuuauaugacgcguauuaug
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1947.miRNA:11789	auaugacgcguauuauguuuu
>>scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1947
	agguuuuuaaaauuucggccggacuccaaaccauccaaguuuuuuuauaugacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauuuccgauacuccuauuuugagcuagugaauauggcaaauuuaaucgguuugaacaaucauucucguagaucaaugaccgaaacauaucccaaucaucauuaaaucaccucguagaucaaugaacgaaaccaaucccaaucaucauuaaaccacauauuauucaucauauccaaaaauugguagauucggagucgggucaaaauucaucagaagaaugauuugagcuacauuaaagaccucugaagagguuuuuaaaauuccggccggacucuaaacca
	.(((((.......((((((((((((((.......((.(((((((..((((((...(((.(((((....(((((((((((...((.((((((((...............((((.(((.(((((((.((((.(((.........((..((((..(((((.......)))))...))))..)).........))).))))...)))))))......))).)))).(((((..(((........))).))))))))))))).))...)))))))))))....))))).)))...))))))..))))))))).......))))((((((((...(((....)))...))))))))......(((((((((((....)))))))))))...))))))))))....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3836.476.0	is_MIRNA
	VAL:	1.16	MeanVal:	5.07319333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuaaagagugguauugugccucaau---auacca----ugccggg
            +++-++++++---++++++++++---|||++++++||||+++--++
            +++-++++++---++++++++++------++++++----+++--++
    REV:    gaaauucucaagcuaacgcggagaggcuuugugguaaguacgaucc
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3836.Lu0910.pre-miRNA:1948.miRNA:11790	uuaaagagugguauugugccu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3836.Lu0910.pre-miRNA:1948.miRNA:11791	uaaagagugguauugugccuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3836.Lu0910.pre-miRNA:1948.miRNA:11792	aagagugguauugugccucaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3836.Lu0910.pre-miRNA:1948.miRNA:11793	aaagagugguauugugccuca
>>scaffold3836.Lu0910.pre-miRNA:1948
	augcuuucaagucuuucaaagcugaaguugaacuucaacuaggaaagaaaauuaaggccguuagaucugaccgugguggugaauaauaugguuagaucugaacgugguggugaauaauauggucggugugauggaucaggagaacaacguccgggacccuucgcccuuuuccuuaaagagugguauugugccucaauauaccaugccgggaacaccuagcaugaaugguguuucggagaggcgcaaucgaacucuuaaagacaugguaagaagua
	.((((((....((((((..((.(((((.....))))).))..))))))...(((..(((((((((((((((((((.((.....)).)))))))))))))))...))))..)))....((((...((.((((.((.((.(((........)))..)).)).)))))).....(((.((((((...((((((((((...(((((((((..((....))..)))....))))))......))))))))))...)))))).))).))))....))))))

###########################################################################################################################

>scaffold3836.486.0	is_MIRNA
	VAL:	1.16	MeanVal:	5.07319333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuaaagagugguauugugccucaau---auacca----ugccggg
            +++-++++++---++++++++++---|||++++++||||+++--++
            +++-++++++---++++++++++------++++++----+++--++
    REV:    gaaauucucaagcuaacgcggagaggcuuugugguaaguacgaucc
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3836.Lu0910.pre-miRNA:1949.miRNA:11794	uuaaagagugguauugugccu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3836.Lu0910.pre-miRNA:1949.miRNA:11795	uaaagagugguauugugccuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3836.Lu0910.pre-miRNA:1949.miRNA:11796	aagagugguauugugccucaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3836.Lu0910.pre-miRNA:1949.miRNA:11797	aaagagugguauugugccuca
>>scaffold3836.Lu0910.pre-miRNA:1949
	gucuuucaaagcugaaguugaacuucaacuaggaaagaaaauuaaggccguuagaucugaccgugguggugaauaauaugguuagaucugaacgugguggugaauaauauggucggugugauggaucaggagaacaacguccgggacccuucgcccuuuuccuuaaagagugguauugugccucaauauaccaugccgggaacaccuagcaugaaugguguuucggagaggcgcaaucgaacucuuaaagacaugg
	.((((((..((.(((((.....))))).))..))))))...(((..(((((((((((((((((((.((.....)).)))))))))))))))...))))..)))....((((...((.((((.((.((.(((........)))..)).)).)))))).....(((.((((((...((((((((((...(((((((((..((....))..)))....))))))......))))))))))...)))))).))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3836.633.0	is_MIRNA
	VAL:	1.18	MeanVal:	8.05221566666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucgc-ccuuuuccuuaaagagugguauugugccucaau---auacca----ugccggg
            ++++--|++-----+++-++++++---++++++++++---|||++++++||||+++--++
            ++++---++----|+++-++++++---++++++++++------++++++----+++--++
    REV:    gaagaaugguaca-gaaauucucaagcuaacgcggagaggcuuugugguaaguacgaucc
                           *********************	16:::36	15--35	>>scaffold3836.Lu0910.pre-miRNA:1950.miRNA:11798	uuaaagagugguauugugccu
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold3836.Lu0910.pre-miRNA:1950.miRNA:11799	cuuaaagagugguauugugcc
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold3836.Lu0910.pre-miRNA:1950.miRNA:11800	uaaagagugguauugugccuc
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold3836.Lu0910.pre-miRNA:1950.miRNA:11801	uucgc-ccuuuuccuuaaaga
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold3836.Lu0910.pre-miRNA:1950.miRNA:11802	ucgc-ccuuuuccuuaaagag
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold3836.Lu0910.pre-miRNA:1950.miRNA:11803	cgc-ccuuuuccuuaaagagu
>>scaffold3836.Lu0910.pre-miRNA:1950
	ccuucgcccuuuuccuuaaagagugguauugugccucaauauaccaugccgggaacaccuagcaugaaugguguuucggagaggcgcaaucgaacucuuaaagacaugguaagaagu
	.((((..((.....(((.((((((...((((((((((...(((((((((..((....))..)))....))))))......))))))))))...)))))).)))....))...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3836.646.0	is_MIRNA
	VAL:	1.16	MeanVal:	5.07319333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuaaagagugguauugugccucaau---auacca----ugccggg
            +++-++++++---++++++++++---|||++++++||||+++--++
            +++-++++++---++++++++++------++++++----+++--++
    REV:    gaaauucucaagcuaacgcggagaggcuuugugguaaguacgaucc
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold3836.Lu0910.pre-miRNA:1951.miRNA:11804	uuaaagagugguauugugccu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3836.Lu0910.pre-miRNA:1951.miRNA:11805	uaaagagugguauugugccuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3836.Lu0910.pre-miRNA:1951.miRNA:11806	aagagugguauugugccucaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3836.Lu0910.pre-miRNA:1951.miRNA:11807	aaagagugguauugugccuca
>>scaffold3836.Lu0910.pre-miRNA:1951
	ccuuaaagagugguauugugccucaauauaccaugccgggaacaccuagcaugaaugguguuucggagaggcgcaaucgaacucuuaaaga
	.(((.((((((...((((((((((...(((((((((..((....))..)))....))))))......))))))))))...)))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold3848.115.0	is_MIRNA
	VAL:	4.61	MeanVal:	78.2973705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguu
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++-++++++-++++-----++++++++-++++++
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++|++++++-++++----|++++++++-++++++
    REV:    gguaaagauuguacgugcaguuuauaaucgguu-aaauuaaaaaaaaca-aaagugcaguuuuaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1952.miRNA:11808	caacaugcaugucgaauauua
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1952.miRNA:11809	aauauuagccgauuuuaauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1952.miRNA:11810	ccaacaugcaugucgaauauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1952.miRNA:11811	uccaacaugcaugucgaauau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1952.miRNA:11812	auuuccaacaugcaugucgaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1952.miRNA:11813	uuccaacaugcaugucgaaua
>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1952
	agcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc
	.((((..((....((((..(((((((((((.((......))..)))))))).)))..))))..............((((((((((....((..((.(((..(((((....((...)).....))))).)))))..))..(((((((.(((((((((((((((((((((((((.((((((.((((.....((((((((.((((((..(((((((.....))))))).((((..(((........)))..)))).........((((.((((((........)))))).))))....)))))).))))))))....)))).))))))))))))))))))))))))))))))).))))))).)))))))))).........))..))))

###########################################################################################################################

>scaffold3848.115.1	is_MIRNA
	VAL:	4.61	MeanVal:	78.2973705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguu
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++-++++++-++++-----++++++++-++++++
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++|++++++-++++----|++++++++-++++++
    REV:    gguaaagauuguacgugcaguuuauaaucgguu-aaauuaaaaaaaaca-aaagugcaguuuuaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:11814	caacaugcaugucgaauauua
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:11815	aauauuagccgauuuuaauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:11816	ccaacaugcaugucgaauauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:11817	uccaacaugcaugucgaauau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:11818	auuuccaacaugcaugucgaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:11819	uuccaacaugcaugucgaaua
>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1953
	agcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc
	.((((..((....((((..(((((((((((.((......))..)))))))).)))..))))..............((((((((((....((..((.(((..(((((.((.(((....)))))))))).)))))..))..(((((((.(((((((((((((((((((((((((.((((((.((((.....((((((((.((((((..(((((((.....))))))).((((..(((........)))..)))).........((((.((((((........)))))).))))....)))))).))))))))....)))).))))))))))))))))))))))))))))))).))))))).)))))))))).........))..))))

###########################################################################################################################

>scaffold3848.133.0	is_MIRNA
	VAL:	4.61	MeanVal:	78.2973705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguu
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++-++++++-++++-----++++++++-++++++
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++|++++++-++++----|++++++++-++++++
    REV:    gguaaagauuguacgugcaguuuauaaucgguu-aaauuaaaaaaaaca-aaagugcaguuuuaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1954.miRNA:11820	caacaugcaugucgaauauua
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1954.miRNA:11821	aauauuagccgauuuuaauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1954.miRNA:11822	ccaacaugcaugucgaauauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1954.miRNA:11823	uccaacaugcaugucgaauau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1954.miRNA:11824	auuuccaacaugcaugucgaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1954.miRNA:11825	uuccaacaugcaugucgaaua
>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1954
	caugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa
	.(((((((((((.((......))..)))))))).))).....(((((..........((((((((((....((..((.(((..(((((....((...)).....))))).)))))..))..(((((((.(((((((((((((((((((((((((.((((((.((((.....((((((((.((((((..(((((((.....))))))).((((..(((........)))..)))).........((((.((((((........)))))).))))....)))))).))))))))....)))).))))))))))))))))))))))))))))))).))))))).)))))))))).........))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3848.133.1	is_MIRNA
	VAL:	4.61	MeanVal:	78.2973705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguu
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++-++++++-++++-----++++++++-++++++
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++|++++++-++++----|++++++++-++++++
    REV:    gguaaagauuguacgugcaguuuauaaucgguu-aaauuaaaaaaaaca-aaagugcaguuuuaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1955.miRNA:11826	caacaugcaugucgaauauua
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1955.miRNA:11827	aauauuagccgauuuuaauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1955.miRNA:11828	ccaacaugcaugucgaauauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1955.miRNA:11829	uccaacaugcaugucgaauau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1955.miRNA:11830	auuuccaacaugcaugucgaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1955.miRNA:11831	uuccaacaugcaugucgaaua
>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1955
	caugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa
	.(((((((((((.((......))..)))))))).))).....(((((..........((((((((((....((..((.(((..(((((.((.(((....)))))))))).)))))..))..(((((((.(((((((((((((((((((((((((.((((((.((((.....((((((((.((((((..(((((((.....))))))).((((..(((........)))..)))).........((((.((((((........)))))).))))....)))))).))))))))....)))).))))))))))))))))))))))))))))))).))))))).)))))))))).........))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3848.161.0	is_MIRNA
	VAL:	4.61	MeanVal:	78.2973705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguu
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++-++++++-++++-----++++++++-++++++
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++|++++++-++++----|++++++++-++++++
    REV:    gguaaagauuguacgugcaguuuauaaucgguu-aaauuaaaaaaaaca-aaagugcaguuuuaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1956.miRNA:11832	caacaugcaugucgaauauua
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1956.miRNA:11833	aauauuagccgauuuuaauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1956.miRNA:11834	ccaacaugcaugucgaauauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1956.miRNA:11835	uccaacaugcaugucgaauau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1956.miRNA:11836	auuuccaacaugcaugucgaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1956.miRNA:11837	uuccaacaugcaugucgaaua
>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1956
	uuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc
	.((((((((.........((((((....))))))((((((...((..((.(((..(((((....((...)).....))))).)))))..))..(((((((.(((((((((((((((((((((((((.((((((.((((.....((((((((.((((((..(((((((.....))))))).((((..(((........)))..)))).........((((.((((((........)))))).))))....)))))).))))))))....)))).))))))))))))))))))))))))))))))).))))))).......))))))......)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3848.161.1	is_MIRNA
	VAL:	4.61	MeanVal:	78.2973705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguu
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++-++++++-++++-----++++++++-++++++
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++|++++++-++++----|++++++++-++++++
    REV:    gguaaagauuguacgugcaguuuauaaucgguu-aaauuaaaaaaaaca-aaagugcaguuuuaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1957.miRNA:11838	caacaugcaugucgaauauua
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1957.miRNA:11839	aauauuagccgauuuuaauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1957.miRNA:11840	ccaacaugcaugucgaauauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1957.miRNA:11841	uccaacaugcaugucgaauau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1957.miRNA:11842	auuuccaacaugcaugucgaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1957.miRNA:11843	uuccaacaugcaugucgaaua
>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1957
	uuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc
	.((((((((.........((((((....))))))((((((...((..((.(((..(((((.((.(((....)))))))))).)))))..))..(((((((.(((((((((((((((((((((((((.((((((.((((.....((((((((.((((((..(((((((.....))))))).((((..(((........)))..)))).........((((.((((((........)))))).))))....)))))).))))))))....)))).))))))))))))))))))))))))))))))).))))))).......))))))......)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3848.174.0	is_MIRNA
	VAL:	4.61	MeanVal:	78.2973705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguu
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++-++++++-++++-----++++++++-++++++
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++|++++++-++++----|++++++++-++++++
    REV:    gguaaagauuguacgugcaguuuauaaucgguu-aaauuaaaaaaaaca-aaagugcaguuuuaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1958.miRNA:11844	caacaugcaugucgaauauua
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1958.miRNA:11845	aauauuagccgauuuuaauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1958.miRNA:11846	ccaacaugcaugucgaauauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1958.miRNA:11847	uccaacaugcaugucgaauau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1958.miRNA:11848	auuuccaacaugcaugucgaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1958.miRNA:11849	uuccaacaugcaugucgaaua
>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1958
	auaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa
	.(((((..........((((((((((....((..((.(((..(((((....((...)).....))))).)))))..))..(((((((.(((((((((((((((((((((((((.((((((.((((.....((((((((.((((((..(((((((.....))))))).((((..(((........)))..)))).........((((.((((((........)))))).))))....)))))).))))))))....)))).))))))))))))))))))))))))))))))).))))))).)))))))))).........))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3848.174.1	is_MIRNA
	VAL:	4.61	MeanVal:	78.2973705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguu
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++-++++++-++++-----++++++++-++++++
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++|++++++-++++----|++++++++-++++++
    REV:    gguaaagauuguacgugcaguuuauaaucgguu-aaauuaaaaaaaaca-aaagugcaguuuuaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1959.miRNA:11850	caacaugcaugucgaauauua
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1959.miRNA:11851	aauauuagccgauuuuaauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1959.miRNA:11852	ccaacaugcaugucgaauauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1959.miRNA:11853	uccaacaugcaugucgaauau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1959.miRNA:11854	auuuccaacaugcaugucgaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1959.miRNA:11855	uuccaacaugcaugucgaaua
>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1959
	auaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa
	.(((((..........((((((((((....((..((.(((..(((((.((.(((....)))))))))).)))))..))..(((((((.(((((((((((((((((((((((((.((((((.((((.....((((((((.((((((..(((((((.....))))))).((((..(((........)))..)))).........((((.((((((........)))))).))))....)))))).))))))))....)))).))))))))))))))))))))))))))))))).))))))).)))))))))).........))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3848.189.0	is_MIRNA
	VAL:	4.61	MeanVal:	78.2973705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguu
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++-++++++-++++-----++++++++-++++++
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++|++++++-++++----|++++++++-++++++
    REV:    gguaaagauuguacgugcaguuuauaaucgguu-aaauuaaaaaaaaca-aaagugcaguuuuaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1960.miRNA:11856	caacaugcaugucgaauauua
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1960.miRNA:11857	aauauuagccgauuuuaauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1960.miRNA:11858	ccaacaugcaugucgaauauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1960.miRNA:11859	uccaacaugcaugucgaauau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1960.miRNA:11860	auuuccaacaugcaugucgaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1960.miRNA:11861	uuccaacaugcaugucgaaua
>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1960
	auugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaa
	.((((((((((....((..((.(((..(((((....((...)).....))))).)))))..))..(((((((.(((((((((((((((((((((((((.((((((.((((.....((((((((.((((((..(((((((.....))))))).((((..(((........)))..)))).........((((.((((((........)))))).))))....)))))).))))))))....)))).))))))))))))))))))))))))))))))).))))))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3848.189.1	is_MIRNA
	VAL:	4.61	MeanVal:	78.2973705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguu
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++-++++++-++++-----++++++++-++++++
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++|++++++-++++----|++++++++-++++++
    REV:    gguaaagauuguacgugcaguuuauaaucgguu-aaauuaaaaaaaaca-aaagugcaguuuuaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1961.miRNA:11862	caacaugcaugucgaauauua
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1961.miRNA:11863	aauauuagccgauuuuaauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1961.miRNA:11864	ccaacaugcaugucgaauauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1961.miRNA:11865	uccaacaugcaugucgaauau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1961.miRNA:11866	auuuccaacaugcaugucgaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1961.miRNA:11867	uuccaacaugcaugucgaaua
>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1961
	auugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaa
	.((((((((((....((..((.(((..(((((.((.(((....)))))))))).)))))..))..(((((((.(((((((((((((((((((((((((.((((((.((((.....((((((((.((((((..(((((((.....))))))).((((..(((........)))..)))).........((((.((((((........)))))).))))....)))))).))))))))....)))).))))))))))))))))))))))))))))))).))))))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3848.202.0	is_MIRNA
	VAL:	4.61	MeanVal:	78.2973705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguu
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++-++++++-++++-----++++++++-++++++
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++|++++++-++++----|++++++++-++++++
    REV:    gguaaagauuguacgugcaguuuauaaucgguu-aaauuaaaaaaaaca-aaagugcaguuuuaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1962.miRNA:11868	caacaugcaugucgaauauua
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1962.miRNA:11869	aauauuagccgauuuuaauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1962.miRNA:11870	ccaacaugcaugucgaauauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1962.miRNA:11871	uccaacaugcaugucgaauau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1962.miRNA:11872	auuuccaacaugcaugucgaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1962.miRNA:11873	uuccaacaugcaugucgaaua
>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1962
	uacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguu
	.((((.((((((...((((((.((((((.............)))))).))..(((((((.(((((((((((((((((((((((((.((((((.((((.....((((((((.((((((..(((((((.....))))))).((((..(((........)))..)))).........((((.((((((........)))))).))))....)))))).))))))))....)))).))))))))))))))))))))))))))))))).))))))).))))...)))....))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3848.202.1	is_MIRNA
	VAL:	4.61	MeanVal:	78.2973705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguu
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++-++++++-++++-----++++++++-++++++
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++|++++++-++++----|++++++++-++++++
    REV:    gguaaagauuguacgugcaguuuauaaucgguu-aaauuaaaaaaaaca-aaagugcaguuuuaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1963.miRNA:11874	caacaugcaugucgaauauua
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1963.miRNA:11875	aauauuagccgauuuuaauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1963.miRNA:11876	ccaacaugcaugucgaauauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1963.miRNA:11877	uccaacaugcaugucgaauau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1963.miRNA:11878	auuuccaacaugcaugucgaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1963.miRNA:11879	uuccaacaugcaugucgaaua
>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1963
	uacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguu
	.((((.(((..........((.((((((.............)))))).))..(((((((.(((((((((((((((((((((((((.((((((.((((.....((((((((.((((((..(((((((.....))))))).((((..(((........)))..)))).........((((.((((((........)))))).))))....)))))).))))))))....)))).))))))))))))))))))))))))))))))).)))))))...............))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3848.216.0	is_MIRNA
	VAL:	3.99	MeanVal:	67.7925115	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguu
            ++++---+++++++-+++++++++++++++++++++++++-++++++-++++-----++++++++-++++++
            ++++---+++++++-+++++++++++++++++++++++++|++++++-++++----|++++++++-++++++
    REV:    aaaaaucgguaaagauuguacgugcaguuuauaaucgguu-aaauuaaaaaaaaca-aaagugcaguuuuaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1964.miRNA:11880	caacaugcaugucgaauauua
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1964.miRNA:11881	aauauuagccgauuuuaauau
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1964.miRNA:11882	uuccaacaugcaugucgaaua
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1964.miRNA:11883	uccaacaugcaugucgaauau
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1964.miRNA:11884	auuuccaacaugcaugucgaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1964.miRNA:11885	ccaacaugcaugucgaauauu
>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1964
	guuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc
	((((((((.((......(((.......))).((((...(((((((.(((((((((((((((((((((((((.((((((.((((.....((((((((.((((((..(((((((.....))))))).((((..(((........)))..)))).........((((.((((((........)))))).))))....)))))).))))))))....)))).))))))))))))))))))))))))))))))).)))))))...)))).........)).)))).))))

###########################################################################################################################

>scaffold3848.219.0	is_MIRNA
	VAL:	3.99	MeanVal:	67.7925115	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguu
            ++++---+++++++-+++++++++++++++++++++++++-++++++-++++-----++++++++-++++++
            ++++---+++++++-+++++++++++++++++++++++++|++++++-++++----|++++++++-++++++
    REV:    aaaaaucgguaaagauuguacgugcaguuuauaaucgguu-aaauuaaaaaaaaca-aaagugcaguuuuaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1965.miRNA:11886	caacaugcaugucgaauauua
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1965.miRNA:11887	aauauuagccgauuuuaauau
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1965.miRNA:11888	uuccaacaugcaugucgaaua
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1965.miRNA:11889	uccaacaugcaugucgaauau
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1965.miRNA:11890	auuuccaacaugcaugucgaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1965.miRNA:11891	ccaacaugcaugucgaauauu
>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1965
	uacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguu
	.((((.((......(((.......))).((((...(((((((.(((((((((((((((((((((((((.((((((.((((.....((((((((.((((((..(((((((.....))))))).((((..(((........)))..)))).........((((.((((((........)))))).))))....)))))).))))))))....)))).))))))))))))))))))))))))))))))).)))))))...)))).........)).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3848.240.0	is_MIRNA
	VAL:	4.61	MeanVal:	78.2973705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguu
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++-++++++-++++-----++++++++-++++++
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++|++++++-++++----|++++++++-++++++
    REV:    gguaaagauuguacgugcaguuuauaaucgguu-aaauuaaaaaaaaca-aaagugcaguuuuaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1966.miRNA:11892	caacaugcaugucgaauauua
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1966.miRNA:11893	aauauuagccgauuuuaauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1966.miRNA:11894	ccaacaugcaugucgaauauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1966.miRNA:11895	uccaacaugcaugucgaauau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1966.miRNA:11896	auuuccaacaugcaugucgaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1966.miRNA:11897	uuccaacaugcaugucgaaua
>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1966
	acuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc
	.((((((.......(((((((.(((((((((((((((((((((((((.((((((.((((.....((((((((.((((((..(((((((.....))))))).((((..(((........)))..)))).........((((.((((((........)))))).))))....)))))).))))))))....)))).))))))))))))))))))))))))))))))).)))))))........((........)).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3848.246.0	is_MIRNA
	VAL:	7.85	MeanVal:	133.222873166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguu
            +++++--+++++++-+++++++++++++++++++++++++-++++++-++++-----++++++++-++++++
            +++++-|+++++++-+++++++++++++++++++++++++|++++++-++++----|++++++++-++++++
    REV:    aaaauc-gguaaagauuguacgugcaguuuauaaucgguu-aaauuaaaaaaaaca-aaagugcaguuuuaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1967.miRNA:11898	caacaugcaugucgaauauua
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1967.miRNA:11899	aauauuagccgauuuuaauau
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1967.miRNA:11900	ccaacaugcaugucgaauauu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1967.miRNA:11901	uccaacaugcaugucgaauau
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1967.miRNA:11902	uuccaacaugcaugucgaaua
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1967.miRNA:11903	auuuccaacaugcaugucgaa
>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1967
	cuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaa
	.(((((..(((((((.(((((((((((((((((((((((((.((((((.((((.....((((((((.((((((..(((((((.....))))))).((((..(((........)))..)))).........((((.((((((........)))))).))))....)))))).))))))))....)))).))))))))))))))))))))))))))))))).))))))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3848.253.0	is_MIRNA
	VAL:	4.61	MeanVal:	78.2973705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguu
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++-++++++-++++-----++++++++-++++++
            +++++++-+++++++++++++++++++++++++|++++++-++++----|++++++++-++++++
    REV:    gguaaagauuguacgugcaguuuauaaucgguu-aaauuaaaaaaaaca-aaagugcaguuuuaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1968.miRNA:11904	caacaugcaugucgaauauua
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1968.miRNA:11905	aauauuagccgauuuuaauau
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1968.miRNA:11906	ccaacaugcaugucgaauauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1968.miRNA:11907	uccaacaugcaugucgaauau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1968.miRNA:11908	auuuccaacaugcaugucgaa
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1968.miRNA:11909	uuccaacaugcaugucgaaua
>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1968
	cucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagcccucaaauaauugccaaaugauguuaaaaaacuuuuuuaacuguuuggauuguuguuguuaccggggauguauguuauuauuaaaauuuugcccucgauuucuaucuucccaccacauauacaugcagaaa
	.(((((((.(((((((((((((((((((((((((.((((((.((((.....((((((((.((((((..(((((((.....))))))).((((..(((........)))..)))).........((((.((((((........)))))).))))....)))))).))))))))....)))).))))))))))))))))))))))))))))))).)))))))..............(((.(((((..........((((((..((((((...(((((((.....))))))).))))))...)))))).....(((((.......(((....))).......))).)).......................)))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold3848.261.0	is_MIRNA
	VAL:	6.80	MeanVal:	108.4604945	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguu
            +++++++++++++++++++++++++-++++++-++++-----++++++++-++++++
            +++++++++++++++++++++++++|++++++-++++----|++++++++-++++++
    REV:    uuguacgugcaguuuauaaucgguu-aaauuaaaaaaaaca-aaagugcaguuuuaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1969.miRNA:11910	aauauuagccgauuuuaauau
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1969.miRNA:11911	auauuagccgauuuuaauauu
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1969.miRNA:11912	auuagccgauuuuaauauuuu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1969.miRNA:11913	uauuagccgauuuuaauauuu
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1969.miRNA:11914	ucgaauauuagccgauuuuaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1969.miRNA:11915	cgaauauuagccgauuuuaau
>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1969
	caacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc
	.(((((((((((((((((((((((((.((((((.((((.....((((((((.((((((..(((((((.....))))))).((((..(((........)))..)))).........((((.((((((........)))))).))))....)))))).))))))))....)))).))))))))))))))))))))))))))))))).......(((.((...((........))..)).)))

###########################################################################################################################

>scaffold3848.78.0	is_MIRNA
	VAL:	3.99	MeanVal:	67.7925115	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguu
            ++++---+++++++-+++++++++++++++++++++++++-++++++-++++-----++++++++-++++++
            ++++---+++++++-+++++++++++++++++++++++++|++++++-++++----|++++++++-++++++
    REV:    aaaaaucgguaaagauuguacgugcaguuuauaaucgguu-aaauuaaaaaaaaca-aaagugcaguuuuaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1970.miRNA:11916	caacaugcaugucgaauauua
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1970.miRNA:11917	aauauuagccgauuuuaauau
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1970.miRNA:11918	uuccaacaugcaugucgaaua
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1970.miRNA:11919	uccaacaugcaugucgaauau
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1970.miRNA:11920	auuuccaacaugcaugucgaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1970.miRNA:11921	ccaacaugcaugucgaauauu
>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1970
	ugugauuugaauuauaaaaguuuuagccucgauuacuagcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc
	.(((((..((.....((((((((((..((.(((((((..((...................))..)))).)))))..))))))))))...............((((((....))))))...........))..))))).((((((((.((......(((.......))).((((...(((((((.(((((((((((((((((((((((((.((((((.((((.....((((((((.((((((..(((((((.....))))))).((((..(((........)))..)))).........((((.((((((........)))))).))))....)))))).))))))))....)))).))))))))))))))))))))))))))))))).)))))))...)))).........)).)))).))))

###########################################################################################################################

>scaffold3848.78.1	is_MIRNA
	VAL:	3.99	MeanVal:	67.7925115	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguu
            ++++---+++++++-+++++++++++++++++++++++++-++++++-++++-----++++++++-++++++
            ++++---+++++++-+++++++++++++++++++++++++|++++++-++++----|++++++++-++++++
    REV:    aaaaaucgguaaagauuguacgugcaguuuauaaucgguu-aaauuaaaaaaaaca-aaagugcaguuuuaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1971.miRNA:11922	caacaugcaugucgaauauua
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1971.miRNA:11923	aauauuagccgauuuuaauau
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1971.miRNA:11924	uuccaacaugcaugucgaaua
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1971.miRNA:11925	uccaacaugcaugucgaauau
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1971.miRNA:11926	auuuccaacaugcaugucgaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1971.miRNA:11927	ccaacaugcaugucgaauauu
>>scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1971
	ugugauuugaauuauaaaaguuuuagccucgauuacuagcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc
	.(((((((((.....((((((((((..((.(((((((..((...................))..)))).)))))..))))))))))...............((((((....))))))...........))))))))).((((((((.((......(((.......))).((((...(((((((.(((((((((((((((((((((((((.((((((.((((.....((((((((.((((((..(((((((.....))))))).((((..(((........)))..)))).........((((.((((((........)))))).))))....)))))).))))))))....)))).))))))))))))))))))))))))))))))).)))))))...)))).........)).)))).))))

###########################################################################################################################

>scaffold3856.295.0	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	24.0366941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuagcgguc--caguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            +++++++++--||+++++++----++++++--------------++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            +++++++++----+++++++--||++++++-------|||||||++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    ccggucgccugaaguuaaaaaa--aauuucguuaucu-------agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1972.miRNA:11928	acggacggcgagcccaucucg
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1972.miRNA:11929	gacggacggcgagcccaucuc
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1972.miRNA:11930	uuuucacguugaagguuuuau
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1972.miRNA:11931	ggacggcgagcccaucucggc
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1972.miRNA:11932	cggacggcgagcccaucucgg
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1972.miRNA:11933	gacggcgagcccaucucggcc
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1972
	accauucuuggcagcagcuagugcaccaucaacgacgaccacuguaccucaaucggcgacaacauuacacgcagcuccaaucauuuuacaaucuccgccgggugguuaaugguacucacucguccguaacagguuagcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuuggg
	.(((...((((.(((.....(((((...((......))....)))))........(((...........))).)))))))..................(((((((((((.((.((......))))......(((((((((..(((((((....((((((..............((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).)))))).......))))))..)))))))....)))))))))....((((.((((((((((...))))))..)))).)))).......)))))))))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold3856.301.0	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	24.0366941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuagcgguc--caguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            +++++++++--||+++++++----++++++--------------++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            +++++++++----+++++++--||++++++-------|||||||++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    ccggucgccugaaguuaaaaaa--aauuucguuaucu-------agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1973.miRNA:11934	acggacggcgagcccaucucg
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1973.miRNA:11935	gacggacggcgagcccaucuc
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1973.miRNA:11936	uuuucacguugaagguuuuau
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1973.miRNA:11937	ggacggcgagcccaucucggc
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1973.miRNA:11938	cggacggcgagcccaucucgg
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1973.miRNA:11939	gacggcgagcccaucucggcc
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1973
	cuuggcagcagcuagugcaccaucaacgacgaccacuguaccucaaucggcgacaacauuacacgcagcuccaaucauuuuacaaucuccgccgggugguuaaugguacucacucguccguaacagguuagcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuugggu
	.((((.(((.....(((((...((......))....)))))........(((...........))).))))))).............((((.(((((((((((.((.((......))))......(((((((((..(((((((....((((((..............((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).)))))).......))))))..)))))))....)))))))))....((((.((((((((((...))))))..)))).)))).......)))))))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3856.307.0	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	24.0366941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuagcgguc--caguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            +++++++++--||+++++++----++++++--------------++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            +++++++++----+++++++--||++++++-------|||||||++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    ccggucgccugaaguuaaaaaa--aauuucguuaucu-------agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1974.miRNA:11940	acggacggcgagcccaucucg
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1974.miRNA:11941	gacggacggcgagcccaucuc
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1974.miRNA:11942	uuuucacguugaagguuuuau
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1974.miRNA:11943	ggacggcgagcccaucucggc
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1974.miRNA:11944	cggacggcgagcccaucucgg
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1974.miRNA:11945	gacggcgagcccaucucggcc
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1974
	agcagcuagugcaccaucaacgacgaccacuguaccucaaucggcgacaacauuacacgcagcuccaaucauuuuacaaucuccgccgggugguuaaugguacucacucguccguaacagguuagcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuugggu
	(((.....(((((...((......))....)))))........(((...........))).))).................((((.(((((((((((.((.((......))))......(((((((((..(((((((....((((((..............((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).)))))).......))))))..)))))))....)))))))))....((((.((((((((((...))))))..)))).)))).......)))))))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3856.307.1	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	24.0366941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuagcgguc--caguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            +++++++++--||+++++++----++++++--------------++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            +++++++++----+++++++--||++++++-------|||||||++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    ccggucgccugaaguuaaaaaa--aauuucguuaucu-------agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1975.miRNA:11946	acggacggcgagcccaucucg
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1975.miRNA:11947	gacggacggcgagcccaucuc
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1975.miRNA:11948	uuuucacguugaagguuuuau
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1975.miRNA:11949	ggacggcgagcccaucucggc
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1975.miRNA:11950	cggacggcgagcccaucucgg
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1975.miRNA:11951	gacggcgagcccaucucggcc
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1975
	agcagcuagugcaccaucaacgacgaccacuguaccucaaucggcgacaacauuacacgcagcuccaaucauuuuacaaucuccgccgggugguuaaugguacucacucguccguaacagguuagcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuugggu
	...((((.(((.........((.(((....((.....)).))).)).........)))..)))).................((((.(((((((((((.((.((......))))......(((((((((..(((((((....((((((..............((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).)))))).......))))))..)))))))....)))))))))....((((.((((((((((...))))))..)))).)))).......)))))))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3856.307.2	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	24.0366941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuagcgguc--caguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            +++++++++--||+++++++----++++++--------------++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            +++++++++----+++++++--||++++++-------|||||||++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    ccggucgccugaaguuaaaaaa--aauuucguuaucu-------agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1976.miRNA:11952	acggacggcgagcccaucucg
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1976.miRNA:11953	gacggacggcgagcccaucuc
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1976.miRNA:11954	uuuucacguugaagguuuuau
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1976.miRNA:11955	ggacggcgagcccaucucggc
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1976.miRNA:11956	cggacggcgagcccaucucgg
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1976.miRNA:11957	gacggcgagcccaucucggcc
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1976
	agcagcuagugcaccaucaacgacgaccacuguaccucaaucggcgacaacauuacacgcagcuccaaucauuuuacaaucuccgccgggugguuaaugguacucacucguccguaacagguuagcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuugggu
	...((((.(((.........((.(((..............))).)).........)))..)))).................((((.(((((((((((.((.((......))))......(((((((((..(((((((....((((((..............((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).)))))).......))))))..)))))))....)))))))))....((((.((((((((((...))))))..)))).)))).......)))))))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3856.310.0	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	24.0366941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuagcgguc--caguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            +++++++++--||+++++++----++++++--------------++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            +++++++++----+++++++--||++++++-------|||||||++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    ccggucgccugaaguuaaaaaa--aauuucguuaucu-------agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1977.miRNA:11958	acggacggcgagcccaucucg
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1977.miRNA:11959	gacggacggcgagcccaucuc
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1977.miRNA:11960	uuuucacguugaagguuuuau
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1977.miRNA:11961	ggacggcgagcccaucucggc
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1977.miRNA:11962	cggacggcgagcccaucucgg
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1977.miRNA:11963	gacggcgagcccaucucggcc
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1977
	agcuagugcaccaucaacgacgaccacuguaccucaaucggcgacaacauuacacgcagcuccaaucauuuuacaaucuccgccgggugguuaaugguacucacucguccguaacagguuagcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuugggu
	((((.(((.........((.(((....((.....)).))).)).........)))..)))).................((((.(((((((((((.((.((......))))......(((((((((..(((((((....((((((..............((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).)))))).......))))))..)))))))....)))))))))....((((.((((((((((...))))))..)))).)))).......)))))))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3856.310.1	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	24.0366941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuagcgguc--caguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            +++++++++--||+++++++----++++++--------------++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            +++++++++----+++++++--||++++++-------|||||||++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    ccggucgccugaaguuaaaaaa--aauuucguuaucu-------agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1978.miRNA:11964	acggacggcgagcccaucucg
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1978.miRNA:11965	gacggacggcgagcccaucuc
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1978.miRNA:11966	uuuucacguugaagguuuuau
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1978.miRNA:11967	ggacggcgagcccaucucggc
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1978.miRNA:11968	cggacggcgagcccaucucgg
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1978.miRNA:11969	gacggcgagcccaucucggcc
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1978
	agcuagugcaccaucaacgacgaccacuguaccucaaucggcgacaacauuacacgcagcuccaaucauuuuacaaucuccgccgggugguuaaugguacucacucguccguaacagguuagcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuugggu
	((((.(((.........((.(((..............))).)).........)))..)))).................((((.(((((((((((.((.((......))))......(((((((((..(((((((....((((((..............((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).)))))).......))))))..)))))))....)))))))))....((((.((((((((((...))))))..)))).)))).......)))))))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3856.314.0	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	24.0366941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuagcgguc--caguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            +++++++++--||+++++++----++++++--------------++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            +++++++++----+++++++--||++++++-------|||||||++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    ccggucgccugaaguuaaaaaa--aauuucguuaucu-------agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1979.miRNA:11970	acggacggcgagcccaucucg
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1979.miRNA:11971	gacggacggcgagcccaucuc
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1979.miRNA:11972	uuuucacguugaagguuuuau
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1979.miRNA:11973	ggacggcgagcccaucucggc
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1979.miRNA:11974	cggacggcgagcccaucucgg
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1979.miRNA:11975	gacggcgagcccaucucggcc
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1979
	agugcaccaucaacgacgaccacuguaccucaaucggcgacaacauuacacgcagcuccaaucauuuuacaaucuccgccgggugguuaaugguacucacucguccguaacagguuagcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuugggu
	.(((((...((......))....))))).....((((((((.(((((...(((..((((.................((.((((((((.......)).))))))..)).....(((((((((..(((((((....((((((..............((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).)))))).......))))))..)))))))....)))))))))...))))....))).)))))...))))))))......((((.....))))..((((....))))

###########################################################################################################################

>scaffold3856.319.0	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	24.0366941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuagcgguc--caguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            +++++++++--||+++++++----++++++--------------++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            +++++++++----+++++++--||++++++-------|||||||++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    ccggucgccugaaguuaaaaaa--aauuucguuaucu-------agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1980.miRNA:11976	acggacggcgagcccaucucg
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1980.miRNA:11977	gacggacggcgagcccaucuc
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1980.miRNA:11978	uuuucacguugaagguuuuau
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1980.miRNA:11979	ggacggcgagcccaucucggc
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1980.miRNA:11980	cggacggcgagcccaucucgg
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1980.miRNA:11981	gacggcgagcccaucucggcc
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1980
	accaucaacgacgaccacuguaccucaaucggcgacaacauuacacgcagcuccaaucauuuuacaaucuccgccgggugguuaaugguacucacucguccguaacagguuagcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuuggg
	.(((..((((.((...............((((((((.(((((...(((..((((.................((.((((((((.......)).))))))..)).....(((((((((..(((((((....((((((..............((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).)))))).......))))))..)))))))....)))))))))...))))....))).)))))...))))))))......((((.....)))).))..))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3856.322.0	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	24.0366941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuagcgguc--caguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            +++++++++--||+++++++----++++++--------------++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            +++++++++----+++++++--||++++++-------|||||||++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    ccggucgccugaaguuaaaaaa--aauuucguuaucu-------agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1981.miRNA:11982	acggacggcgagcccaucucg
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1981.miRNA:11983	gacggacggcgagcccaucuc
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1981.miRNA:11984	uuuucacguugaagguuuuau
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1981.miRNA:11985	ggacggcgagcccaucucggc
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1981.miRNA:11986	cggacggcgagcccaucucgg
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1981.miRNA:11987	gacggcgagcccaucucggcc
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1981
	aucaacgacgaccacuguaccucaaucggcgacaacauuacacgcagcuccaaucauuuuacaaucuccgccgggugguuaaugguacucacucguccguaacagguuagcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuugggu
	.((((.(((((.....((((((((..(((((.....................................)))))..))).....)))))....))))).((....(((((((((..(((((((....((((((..............((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).)))))).......))))))..)))))))....)))))))))....((((.((((((((((...))))))..)))).))))..))...))))..((((....))))

###########################################################################################################################

>scaffold3856.330.0	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	24.0366941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuagcgguc--caguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            +++++++++--||+++++++----++++++--------------++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            +++++++++----+++++++--||++++++-------|||||||++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    ccggucgccugaaguuaaaaaa--aauuucguuaucu-------agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1982.miRNA:11988	acggacggcgagcccaucucg
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1982.miRNA:11989	gacggacggcgagcccaucuc
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1982.miRNA:11990	uuuucacguugaagguuuuau
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1982.miRNA:11991	ggacggcgagcccaucucggc
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1982.miRNA:11992	cggacggcgagcccaucucgg
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1982.miRNA:11993	gacggcgagcccaucucggcc
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1982
	cgaccacuguaccucaaucggcgacaacauuacacgcagcuccaaucauuuuacaaucuccgccgggugguuaaugguacucacucguccguaacagguuagcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuugggu
	.((..((((........((((((((.(((((...(((..((((.................((.((((((((.......)).))))))..)).....(((((((((..(((((((....((((((..............((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).)))))).......))))))..)))))))....)))))))))...))))....))).)))))...)))))))).)))).)).............((((....))))

###########################################################################################################################

>scaffold3856.346.0	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	24.0366941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuagcgguc--caguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            +++++++++--||+++++++----++++++--------------++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            +++++++++----+++++++--||++++++-------|||||||++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    ccggucgccugaaguuaaaaaa--aauuucguuaucu-------agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1983.miRNA:11994	acggacggcgagcccaucucg
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1983.miRNA:11995	gacggacggcgagcccaucuc
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1983.miRNA:11996	uuuucacguugaagguuuuau
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1983.miRNA:11997	ggacggcgagcccaucucggc
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1983.miRNA:11998	cggacggcgagcccaucucgg
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1983.miRNA:11999	gacggcgagcccaucucggcc
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1983
	aucggcgacaacauuacacgcagcuccaaucauuuuacaaucuccgccgggugguuaaugguacucacucguccguaacagguuagcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuugggu
	.((((((((.(((((...(((..((((.................((.((((((((.......)).))))))..)).....(((((((((..(((((((....((((((..............((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).)))))).......))))))..)))))))....)))))))))...))))....))).)))))...))))))))......((((.....))))..((((....))))

###########################################################################################################################

>scaffold3856.350.0	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	24.0366941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuagcgguc--caguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            +++++++++--||+++++++----++++++--------------++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            +++++++++----+++++++--||++++++-------|||||||++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    ccggucgccugaaguuaaaaaa--aauuucguuaucu-------agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1984.miRNA:12000	acggacggcgagcccaucucg
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1984.miRNA:12001	gacggacggcgagcccaucuc
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1984.miRNA:12002	uuuucacguugaagguuuuau
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1984.miRNA:12003	ggacggcgagcccaucucggc
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1984.miRNA:12004	cggacggcgagcccaucucgg
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1984.miRNA:12005	gacggcgagcccaucucggcc
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1984
	gcgacaacauuacacgcagcuccaaucauuuuacaaucuccgccgggugguuaaugguacucacucguccguaacagguuagcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuugggu
	(((...........))).....................((((.(((((((((((.((.((......))))......(((((((((..(((((((....((((((..............((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).)))))).......))))))..)))))))....)))))))))....((((.((((((((((...))))))..)))).)))).......)))))))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3856.387.0	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	24.0366941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuagcgguc--caguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            +++++++++--||+++++++----++++++--------------++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            +++++++++----+++++++--||++++++-------|||||||++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    ccggucgccugaaguuaaaaaa--aauuucguuaucu-------agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1985.miRNA:12006	acggacggcgagcccaucucg
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1985.miRNA:12007	gacggacggcgagcccaucuc
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1985.miRNA:12008	uuuucacguugaagguuuuau
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1985.miRNA:12009	ggacggcgagcccaucucggc
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1985.miRNA:12010	cggacggcgagcccaucucgg
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1985.miRNA:12011	gacggcgagcccaucucggcc
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1985
	cuccgccgggugguuaaugguacucacucguccguaacagguuagcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuugggu
	.((((.(((((((((((.((.((......))))......(((((((((..(((((((....((((((..............((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).)))))).......))))))..)))))))....)))))))))....((((.((((((((((...))))))..)))).)))).......)))))))))))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3856.392.0	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	24.0366941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuagcgguc--caguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            +++++++++--||+++++++----++++++--------------++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            +++++++++----+++++++--||++++++-------|||||||++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    ccggucgccugaaguuaaaaaa--aauuucguuaucu-------agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1986.miRNA:12012	acggacggcgagcccaucucg
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1986.miRNA:12013	gacggacggcgagcccaucuc
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1986.miRNA:12014	uuuucacguugaagguuuuau
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1986.miRNA:12015	ggacggcgagcccaucucggc
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1986.miRNA:12016	cggacggcgagcccaucucgg
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1986.miRNA:12017	gacggcgagcccaucucggcc
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1986
	ccgggugguuaaugguacucacucguccguaacagguuagcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccgu
	.(((((((((((.((.((......))))......(((((((((..(((((((....((((((..............((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).)))))).......))))))..)))))))....)))))))))....((((.((((((((((...))))))..)))).)))).......))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3856.398.0	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	24.0366941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuagcgguc--caguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            +++++++++--||+++++++----++++++--------------++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            +++++++++----+++++++--||++++++-------|||||||++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    ccggucgccugaaguuaaaaaa--aauuucguuaucu-------agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1987.miRNA:12018	acggacggcgagcccaucucg
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1987.miRNA:12019	gacggacggcgagcccaucuc
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1987.miRNA:12020	uuuucacguugaagguuuuau
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1987.miRNA:12021	ggacggcgagcccaucucggc
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1987.miRNA:12022	cggacggcgagcccaucucgg
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1987.miRNA:12023	gacggcgagcccaucucggcc
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1987
	gguuaaugguacucacucguccguaacagguuagcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuugggu
	((((((.((.((......))))......(((((((((..(((((((....((((((..............((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).)))))).......))))))..)))))))....)))))))))....((((.((((((((((...))))))..)))).)))).......)))))).(((....))).

###########################################################################################################################

>scaffold3856.407.0	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	24.0366941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuagcgguc--caguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            +++++++++--||+++++++----++++++--------------++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            +++++++++----+++++++--||++++++-------|||||||++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    ccggucgccugaaguuaaaaaa--aauuucguuaucu-------agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1988.miRNA:12024	acggacggcgagcccaucucg
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1988.miRNA:12025	gacggacggcgagcccaucuc
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1988.miRNA:12026	uuuucacguugaagguuuuau
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1988.miRNA:12027	ggacggcgagcccaucucggc
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1988.miRNA:12028	cggacggcgagcccaucucgg
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1988.miRNA:12029	gacggcgagcccaucucggcc
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1988
	uacucacucguccguaacagguuagcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuugggu
	.(((((..((..((.....(((((((((..(((((((....((((((..............((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).)))))).......))))))..)))))))....)))))))))....((((.((((((((((...))))))..)))).))))............))..))..)))))

###########################################################################################################################

>scaffold3856.415.0	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	24.0366941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuagcgguc--caguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            +++++++++--||+++++++----++++++--------------++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            +++++++++----+++++++--||++++++-------|||||||++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    ccggucgccugaaguuaaaaaa--aauuucguuaucu-------agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1989.miRNA:12030	acggacggcgagcccaucucg
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1989.miRNA:12031	gacggacggcgagcccaucuc
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1989.miRNA:12032	uuuucacguugaagguuuuau
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1989.miRNA:12033	ggacggcgagcccaucucggc
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1989.miRNA:12034	cggacggcgagcccaucucgg
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1989.miRNA:12035	gacggcgagcccaucucggcc
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1989
	cguccguaacagguuagcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuugggu
	.(((.......(((((((((..(((((((....((((((..............((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).)))))).......))))))..)))))))....)))))))))....((((.((((((((((...))))))..)))).)))).........))).((((....))))

###########################################################################################################################

>scaffold3856.419.0	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	24.0366941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuagcgguc--caguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            +++++++++--||+++++++----++++++--------------++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            +++++++++----+++++++--||++++++-------|||||||++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    ccggucgccugaaguuaaaaaa--aauuucguuaucu-------agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1990.miRNA:12036	acggacggcgagcccaucucg
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1990.miRNA:12037	gacggacggcgagcccaucuc
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1990.miRNA:12038	uuuucacguugaagguuuuau
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1990.miRNA:12039	ggacggcgagcccaucucggc
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1990.miRNA:12040	cggacggcgagcccaucucgg
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1990.miRNA:12041	gacggcgagcccaucucggcc
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1990
	cguaacagguuagcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuugggu
	.((....(((((((((..(((((((....((((((..............((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).)))))).......))))))..)))))))....)))))))))....((((.((((((((((...))))))..)))).))))..)).........((((....))))

###########################################################################################################################

>scaffold3856.419.1	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	24.0366941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuagcgguc--caguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            +++++++++--||+++++++----++++++--------------++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            +++++++++----+++++++--||++++++-------|||||||++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    ccggucgccugaaguuaaaaaa--aauuucguuaucu-------agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1991.miRNA:12042	acggacggcgagcccaucucg
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1991.miRNA:12043	gacggacggcgagcccaucuc
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1991.miRNA:12044	uuuucacguugaagguuuuau
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1991.miRNA:12045	ggacggcgagcccaucucggc
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1991.miRNA:12046	cggacggcgagcccaucucgg
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1991.miRNA:12047	gacggcgagcccaucucggcc
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1991
	cguaacagguuagcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuugggu
	.......(((((((((..(((((((....((((((..............((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).)))))).......))))))..)))))))....)))))))))....((((.((((((((((...))))))..)))).)))).............((((....))))

###########################################################################################################################

>scaffold3856.425.0	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	24.0366941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuagcgguc--caguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            +++++++++--||+++++++----++++++--------------++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            +++++++++----+++++++--||++++++-------|||||||++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    ccggucgccugaaguuaaaaaa--aauuucguuaucu-------agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1992.miRNA:12048	acggacggcgagcccaucucg
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1992.miRNA:12049	gacggacggcgagcccaucuc
                            *********************	17:::37	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1992.miRNA:12050	uuuucacguugaagguuuuau
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1992.miRNA:12051	ggacggcgagcccaucucggc
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1992.miRNA:12052	cggacggcgagcccaucucgg
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1992.miRNA:12053	gacggcgagcccaucucggcc
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1992
	agguuagcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuugggu
	.(((((((((..(((((((....((((((..............((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).)))))).......))))))..)))))))....)))))))))....((((.((((((((((...))))))..)))).)))).............((((....))))

###########################################################################################################################

>scaffold3856.430.0	is_MIRNA
	VAL:	14.77	MeanVal:	138.421391	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            ++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            ++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1993.miRNA:12054	acggacggcgagcccaucucg
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1993.miRNA:12055	gacggacggcgagcccaucuc
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1993.miRNA:12056	ggacggcgagcccaucucggc
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1993.miRNA:12057	cggacggcgagcccaucucgg
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1993.miRNA:12058	gacggcgagcccaucucggcc
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1993.miRNA:12059	ggcgagcccaucucggccgga
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1993
	agcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcc
	.((((((.((((......(((((...............((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).))))))......(((((((......)))))))..(((((((.((......))..((((((...)))))).))))))))))))..)))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3856.430.1	is_MIRNA
	VAL:	14.77	MeanVal:	138.421391	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            ++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            ++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1994.miRNA:12060	acggacggcgagcccaucucg
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1994.miRNA:12061	gacggacggcgagcccaucuc
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1994.miRNA:12062	ggacggcgagcccaucucggc
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1994.miRNA:12063	cggacggcgagcccaucucgg
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1994.miRNA:12064	gacggcgagcccaucucggcc
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1994.miRNA:12065	ggcgagcccaucucggccgga
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1994
	agcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcc
	.((((((...(((((.....))))).....(((((...((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).))))))......(((((((......)))))))..(((((((.((......))..((((((...)))))).)))))))...)))))....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3856.430.2	is_MIRNA
	VAL:	14.77	MeanVal:	138.421391	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            ++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            ++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1995.miRNA:12066	acggacggcgagcccaucucg
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1995.miRNA:12067	gacggacggcgagcccaucuc
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1995.miRNA:12068	ggacggcgagcccaucucggc
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1995.miRNA:12069	cggacggcgagcccaucucgg
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1995.miRNA:12070	gacggcgagcccaucucggcc
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1995.miRNA:12071	ggcgagcccaucucggccgga
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1995
	agcgguccaguuuucacguugaagguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcc
	.((((((.((..(((.....)))..))...(((((...((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).))))))......(((((((......)))))))..(((((((.((......))..((((((...)))))).)))))))...)))))....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3856.452.0	is_MIRNA
	VAL:	14.77	MeanVal:	138.421391	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            ++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            ++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1996.miRNA:12072	acggacggcgagcccaucucg
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1996.miRNA:12073	gacggacggcgagcccaucuc
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1996.miRNA:12074	ggacggcgagcccaucucggc
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1996.miRNA:12075	cggacggcgagcccaucucgg
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1996.miRNA:12076	gacggcgagcccaucucggcc
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1996.miRNA:12077	ggcgagcccaucucggccgga
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1996
	agguuuuauguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuugggu
	.((((...(((((...((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).))))))......(((((((......)))))))..(((((((.((......))..((((((...)))))).)))))))...)))))....)))).(((....))).

###########################################################################################################################

>scaffold3856.459.0	is_MIRNA
	VAL:	14.77	MeanVal:	138.421391	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            ++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            ++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1997.miRNA:12078	acggacggcgagcccaucucg
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1997.miRNA:12079	gacggacggcgagcccaucuc
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1997.miRNA:12080	ggacggcgagcccaucucggc
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1997.miRNA:12081	cggacggcgagcccaucucgg
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1997.miRNA:12082	gacggcgagcccaucucggcc
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1997.miRNA:12083	ggcgagcccaucucggccgga
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1997
	auguuuuuuucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuugggu
	.(((((...((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).))))))......(((((((......)))))))..(((((((.((......))..((((((...)))))).)))))))...)))))........((((....))))

###########################################################################################################################

>scaffold3856.467.0	is_MIRNA
	VAL:	14.77	MeanVal:	138.421391	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            ++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            ++++++-++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    agacugaucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1998.miRNA:12084	acggacggcgagcccaucucg
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1998.miRNA:12085	gacggacggcgagcccaucuc
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1998.miRNA:12086	ggacggcgagcccaucucggc
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1998.miRNA:12087	cggacggcgagcccaucucgg
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1998.miRNA:12088	gacggcgagcccaucucggcc
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1998.miRNA:12089	ggcgagcccaucucggccgga
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1998
	uucugacaggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuugggu
	.((((((.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).))))))......(((((((......)))))))..(((((((.((......))..((((((...)))))).))))))).((((.....))))..((((....))))

###########################################################################################################################

>scaffold3856.474.0	is_MIRNA
	VAL:	20.78	MeanVal:	194.7610395	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            ++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++|++++
            ++++++++-+++-++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    ucgcugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1999.miRNA:12090	acggacggcgagcccaucucg
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1999.miRNA:12091	gacggacggcgagcccaucuc
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1999.miRNA:12092	cggacggcgagcccaucucgg
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1999.miRNA:12093	ggacggcgagcccaucucggc
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1999.miRNA:12094	gacggcgagcccaucucggcc
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1999.miRNA:12095	ggcgagcccaucucggccgga
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:1999
	aggcgacggacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuugggu
	.((((((((.(((.((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).)))))))))).))).)))))))).(((((((.....(((((((......)))))))..(((((((.((......))..((((((...)))))).)))))))........))))))).((((....))))

###########################################################################################################################

>scaffold3856.482.0	is_MIRNA
	VAL:	1.45	MeanVal:	9.39776849999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacggc----gagcccaucucggccggacugaaac-ggau
            ++++++||||++++++++++-++++++++--++++|++++
            ++++++----++++++++++-++++++++--++++-++++
    REV:    cugccggccucucggguagaacugguuugguuuugcccua
                          *********************	15:::35	11--31	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:2000.miRNA:12096	ccaucucggccggacugaaac
                         *********************	14:::34	10--30	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:2000.miRNA:12097	cccaucucggccggacugaaa
                        *********************	13:::33	9--29	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:2000.miRNA:12098	gcccaucucggccggacugaa
                       *********************	12:::32	8--28	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:2000.miRNA:12099	agcccaucucggccggacuga
                               *********************	20:::40	16--35	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:2000.miRNA:12100	ucggccggacugaaac-ggau
                            *********************	17:::37	13--32	>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:2000.miRNA:12101	aucucggccggacugaaac-g
>>scaffold3856.Lu0910.pre-miRNA:2000
	gacggcgagcccaucucggccggacugaaacggauggucaucccguuuugguuuggucaagaugggcucuccggccgucgcuagucagaucuauugcuuuaaaaaaaauugaaguccgcuggccacaggagaauggcgcgauguaccgucgccggccaguuucaaacaauuugaccgcccguuugggu
	((((((((((((((((.((((((((..((((((((....)))).))))..)))))))).))))))))))....))))))....(((((((.....(((((((......)))))))..(((((((.((......))..((((((...)))))).)))))))........))))))).((((....))))

###########################################################################################################################

>scaffold3907.510.0	is_MIRNA
	VAL:	2431.91	MeanVal:	57851.0000786667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuuca-ugucaaacuugguc-aauuuucgugug
            ++++++++----------+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++---++++++--|+++-+++-+++---|+++++++---++
            ++++++++||||||||||+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++--|++++++---+++-+++-+++----+++++++--|++
    REV:    uguacuga----------aaaaucgguaaagcuuguagguauaguuuauaagcagcuaaacuuucaaaag-uugaaaacaacacuuuuaacaaauuuaaaggaa-ac
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001.miRNA:12102	aaauauuagccaauuugaaaa
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001.miRNA:12103	aauauuagccaauuugaaaau
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001.miRNA:12104	auauuagccaauuugaaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001.miRNA:12105	uauuagccaauuugaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001.miRNA:12106	caaauauuagccaauuugaaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001.miRNA:12107	ucaaauauuagccaauuugaa
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001
	acacuuguguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugguga
	.(((((((((((((.((((((((....)))))))).))))))......((((.(((.((((((........((((((........)))))).((.((((((((((((((...(((((((....)))))))..))))))))...............((((((((..........(((((((((((((.(((((.(((((((((((((.....((((((((.(((...((((((..(((.(((.(((...(((((((...((.....))..)))))))....))).))).)))...))))))..))).)))))))).....))))))))))))).))))).)))))))))))))))))))))........)))))).))............((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...)))))))))))))))))).)))))).))).))))....))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3907.513.0	is_MIRNA
	VAL:	2431.91	MeanVal:	57851.0000786667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuuca-ugucaaacuugguc-aauuuucgugug
            ++++++++----------+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++---++++++--|+++-+++-+++---|+++++++---++
            ++++++++||||||||||+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++--|++++++---+++-+++-+++----+++++++--|++
    REV:    uguacuga----------aaaaucgguaaagcuuguagguauaguuuauaagcagcuaaacuuucaaaag-uugaaaacaacacuuuuaacaaauuuaaaggaa-ac
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002.miRNA:12108	aaauauuagccaauuugaaaa
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002.miRNA:12109	aauauuagccaauuugaaaau
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002.miRNA:12110	auauuagccaauuugaaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002.miRNA:12111	uauuagccaauuugaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002.miRNA:12112	caaauauuagccaauuugaaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002.miRNA:12113	ucaaauauuagccaauuugaa
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002
	cuuguguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga
	.(((.((((((.((((((((....)))))))).)))))))))...((((.(((.((((((........((((((........)))))).((.((((((((((((((...(((((((....)))))))..))))))))...............((((((((..........(((((((((((((.(((((.(((((((((((((.....((((((((.(((...((((((..(((.(((.(((...(((((((...((.....))..)))))))....))).))).)))...))))))..))).)))))))).....))))))))))))).))))).)))))))))))))))))))))........)))))).))............((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...)))))))))))))))))).)))))).))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3907.517.0	is_MIRNA
	VAL:	2431.91	MeanVal:	57851.0000786667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuuca-ugucaaacuugguc-aauuuucgugug
            ++++++++----------+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++---++++++--|+++-+++-+++---|+++++++---++
            ++++++++||||||||||+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++--|++++++---+++-+++-+++----+++++++--|++
    REV:    uguacuga----------aaaaucgguaaagcuuguagguauaguuuauaagcagcuaaacuuucaaaag-uugaaaacaacacuuuuaacaaauuuaaaggaa-ac
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003.miRNA:12114	aaauauuagccaauuugaaaa
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003.miRNA:12115	aauauuagccaauuugaaaau
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003.miRNA:12116	auauuagccaauuugaaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003.miRNA:12117	uauuagccaauuugaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003.miRNA:12118	caaauauuagccaauuugaaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003.miRNA:12119	ucaaauauuagccaauuugaa
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003
	uguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugg
	.((((((.((((((((....)))))))).))))))((.(((((((.(((.((((((........((((((........)))))).((.((((((((((((((...(((((((....)))))))..))))))))...............((((((((..........(((((((((((((.(((((.(((((((((((((.....((((((((.(((...((((((..(((.(((.(((...(((((((...((.....))..)))))))....))).))).)))...))))))..))).)))))))).....))))))))))))).))))).)))))))))))))))))))))........)))))).))............((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...)))))))))))))))))).)))))).))).)))).)))...)).

###########################################################################################################################

>scaffold3907.521.0	is_MIRNA
	VAL:	2431.91	MeanVal:	57851.0000786667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuuca-ugucaaacuugguc-aauuuucgugug
            ++++++++----------+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++---++++++--|+++-+++-+++---|+++++++---++
            ++++++++||||||||||+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++--|++++++---+++-+++-+++----+++++++--|++
    REV:    uguacuga----------aaaaucgguaaagcuuguagguauaguuuauaagcagcuaaacuuucaaaag-uugaaaacaacacuuuuaacaaauuuaaaggaa-ac
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004.miRNA:12120	aaauauuagccaauuugaaaa
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004.miRNA:12121	aauauuagccaauuugaaaau
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004.miRNA:12122	auauuagccaauuugaaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004.miRNA:12123	uauuagccaauuugaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004.miRNA:12124	caaauauuagccaauuugaaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004.miRNA:12125	ucaaauauuagccaauuugaa
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004
	gucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug
	(((.((((((((....)))))))).))).((((.(((((((.(((.((((((........((((((........)))))).((.((((((((((((((...(((((((....)))))))..))))))))...............((((((((..........(((((((((((((.(((((.(((((((((((((.....((((((((.(((...((((((..(((.(((.(((...(((((((...((.....))..)))))))....))).))).)))...))))))..))).)))))))).....))))))))))))).))))).)))))))))))))))))))))........)))))).))............((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...)))))))))))))))))).)))))).))).)))).)))...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3907.525.0	is_MIRNA
	VAL:	2431.91	MeanVal:	57851.0000786667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuuca-ugucaaacuugguc-aauuuucgugug
            ++++++++----------+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++---++++++--|+++-+++-+++---|+++++++---++
            ++++++++||||||||||+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++--|++++++---+++-+++-+++----+++++++--|++
    REV:    uguacuga----------aaaaucgguaaagcuuguagguauaguuuauaagcagcuaaacuuucaaaag-uugaaaacaacacuuuuaacaaauuuaaaggaa-ac
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005.miRNA:12126	aaauauuagccaauuugaaaa
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005.miRNA:12127	aauauuagccaauuugaaaau
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005.miRNA:12128	auauuagccaauuugaaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005.miRNA:12129	uauuagccaauuugaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005.miRNA:12130	caaauauuagccaauuugaaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005.miRNA:12131	ucaaauauuagccaauuugaa
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005
	gaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug
	((((((((....)))))))).....((((.(((((((.(((.((((((........((((((........)))))).((.((((((((((((((...(((((((....)))))))..))))))))...............((((((((..........(((((((((((((.(((((.(((((((((((((.....((((((((.(((...((((((..(((.(((.(((...(((((((...((.....))..)))))))....))).))).)))...))))))..))).)))))))).....))))))))))))).))))).)))))))))))))))))))))........)))))).))............((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...)))))))))))))))))).)))))).))).)))).)))...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3907.529.0	is_MIRNA
	VAL:	2431.91	MeanVal:	57851.0000786667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuuca-ugucaaacuugguc-aauuuucgugug
            ++++++++----------+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++---++++++--|+++-+++-+++---|+++++++---++
            ++++++++||||||||||+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++--|++++++---+++-+++-+++----+++++++--|++
    REV:    uguacuga----------aaaaucgguaaagcuuguagguauaguuuauaagcagcuaaacuuucaaaag-uugaaaacaacacuuuuaacaaauuuaaaggaa-ac
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006.miRNA:12132	aaauauuagccaauuugaaaa
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006.miRNA:12133	aauauuagccaauuugaaaau
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006.miRNA:12134	auauuagccaauuugaaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006.miRNA:12135	uauuagccaauuugaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006.miRNA:12136	caaauauuagccaauuugaaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006.miRNA:12137	ucaaauauuagccaauuugaa
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006
	aacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga
	.(((((((..........))))..)))..((((.(((.((((((........((((((........)))))).((.((((((((((((((...(((((((....)))))))..))))))))...............((((((((..........(((((((((((((.(((((.(((((((((((((.....((((((((.(((...((((((..(((.(((.(((...(((((((...((.....))..)))))))....))).))).)))...))))))..))).)))))))).....))))))))))))).))))).)))))))))))))))))))))........)))))).))............((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...)))))))))))))))))).)))))).))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3907.532.0	is_MIRNA
	VAL:	2431.91	MeanVal:	57851.0000786667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuuca-ugucaaacuugguc-aauuuucgugug
            ++++++++----------+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++---++++++--|+++-+++-+++---|+++++++---++
            ++++++++||||||||||+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++--|++++++---+++-+++-+++----+++++++--|++
    REV:    uguacuga----------aaaaucgguaaagcuuguagguauaguuuauaagcagcuaaacuuucaaaag-uugaaaacaacacuuuuaacaaauuuaaaggaa-ac
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007.miRNA:12138	aaauauuagccaauuugaaaa
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007.miRNA:12139	aauauuagccaauuugaaaau
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007.miRNA:12140	auauuagccaauuugaaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007.miRNA:12141	uauuagccaauuugaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007.miRNA:12142	caaauauuagccaauuugaaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007.miRNA:12143	ucaaauauuagccaauuugaa
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007
	uucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugg
	.((((..........)))).((.(((((((.(((.((((((........((((((........)))))).((.((((((((((((((...(((((((....)))))))..))))))))...............((((((((..........(((((((((((((.(((((.(((((((((((((.....((((((((.(((...((((((..(((.(((.(((...(((((((...((.....))..)))))))....))).))).)))...))))))..))).)))))))).....))))))))))))).))))).)))))))))))))))))))))........)))))).))............((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...)))))))))))))))))).)))))).))).)))).)))...)).

###########################################################################################################################

>scaffold3907.549.0	is_MIRNA
	VAL:	2431.91	MeanVal:	57851.0000786667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuuca-ugucaaacuugguc-aauuuucgugug
            ++++++++----------+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++---++++++--|+++-+++-+++---|+++++++---++
            ++++++++||||||||||+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++--|++++++---+++-+++-+++----+++++++--|++
    REV:    uguacuga----------aaaaucgguaaagcuuguagguauaguuuauaagcagcuaaacuuucaaaag-uugaaaacaacacuuuuaacaaauuuaaaggaa-ac
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008.miRNA:12144	aaauauuagccaauuugaaaa
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008.miRNA:12145	aauauuagccaauuugaaaau
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008.miRNA:12146	auauuagccaauuugaaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008.miRNA:12147	uauuagccaauuugaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008.miRNA:12148	caaauauuagccaauuugaaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008.miRNA:12149	ucaaauauuagccaauuugaa
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008
	gaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug
	.((((.(((((((.(((.((((((........((((((........)))))).((.((((((((((((((...(((((((....)))))))..))))))))...............((((((((..........(((((((((((((.(((((.(((((((((((((.....((((((((.(((...((((((..(((.(((.(((...(((((((...((.....))..)))))))....))).))).)))...))))))..))).)))))))).....))))))))))))).))))).)))))))))))))))))))))........)))))).))............((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...)))))))))))))))))).)))))).))).)))).)))...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3907.557.0	is_MIRNA
	VAL:	2431.91	MeanVal:	57851.0000786667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuuca-ugucaaacuugguc-aauuuucgugug
            ++++++++----------+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++---++++++--|+++-+++-+++---|+++++++---++
            ++++++++||||||||||+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++--|++++++---+++-+++-+++----+++++++--|++
    REV:    uguacuga----------aaaaucgguaaagcuuguagguauaguuuauaagcagcuaaacuuucaaaag-uugaaaacaacacuuuuaacaaauuuaaaggaa-ac
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009.miRNA:12150	aaauauuagccaauuugaaaa
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009.miRNA:12151	aauauuagccaauuugaaaau
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009.miRNA:12152	auauuagccaauuugaaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009.miRNA:12153	uauuagccaauuugaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009.miRNA:12154	caaauauuagccaauuugaaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009.miRNA:12155	ucaaauauuagccaauuugaa
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009
	acccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga
	.((((.(((.((((((........((((((........)))))).((.((((((((((((((...(((((((....)))))))..))))))))...............((((((((..........(((((((((((((.(((((.(((((((((((((.....((((((((.(((...((((((..(((.(((.(((...(((((((...((.....))..)))))))....))).))).)))...))))))..))).)))))))).....))))))))))))).))))).)))))))))))))))))))))........)))))).))............((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...)))))))))))))))))).)))))).))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3907.562.0	is_MIRNA
	VAL:	2431.91	MeanVal:	57851.0000786667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuuca-ugucaaacuugguc-aauuuucgugug
            ++++++++----------+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++---++++++--|+++-+++-+++---|+++++++---++
            ++++++++||||||||||+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++--|++++++---+++-+++-+++----+++++++--|++
    REV:    uguacuga----------aaaaucgguaaagcuuguagguauaguuuauaagcagcuaaacuuucaaaag-uugaaaacaacacuuuuaacaaauuuaaaggaa-ac
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010.miRNA:12156	aaauauuagccaauuugaaaa
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010.miRNA:12157	aauauuagccaauuugaaaau
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010.miRNA:12158	auauuagccaauuugaaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010.miRNA:12159	uauuagccaauuugaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010.miRNA:12160	caaauauuagccaauuugaaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010.miRNA:12161	ucaaauauuagccaauuugaa
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010
	gcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca
	.((((((...((((..((.((((((........)))))))).))))...((((((((...(((((((....)))))))..)))))))))))))).........((((((((..........(((((((((((((.(((((.(((((((((((((.....((((((((.(((...((((((..(((.(((.(((...(((((((...((.....))..)))))))....))).))).)))...))))))..))).)))))))).....))))))))))))).))))).)))))))))))))))))))))..........(((.((((.(((.......((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...))))))))))))))))))........))).)))).)))...

###########################################################################################################################

>scaffold3907.570.0	is_MIRNA
	VAL:	2.69	MeanVal:	63.9359035	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuuca-ugucaaacuugguc-aauuuucgugug
            +++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++---++++++--|+++-+++-+++---|+++++++---++
            +++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++--|++++++---+++-+++-+++----+++++++--|++
    REV:    aaaaucgguaaagcuuguagguauaguuuauaagcagcuaaacuuucaaaag-uugaaaacaacacuuuuaacaaauuuaaaggaa-ac
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011.miRNA:12162	aaauauuagccaauuugaaaa
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011.miRNA:12163	aauauuagccaauuugaaaau
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011.miRNA:12164	auauuagccaauuugaaaauu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011.miRNA:12165	uauuagccaauuugaaaauuu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011.miRNA:12166	caaauauuagccaauuugaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011.miRNA:12167	ucaaauauuagccaauuugaa
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011
	ugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca
	.(((((.((((.((.(((((((((((...............((((((((...(((((((....)))))))..)))))))).))))))..))))).))................(((((((((((((.(((((.(((((((((((((.....((((((((.(((...((((((..(((.(((.(((...(((((((...((.....))..)))))))....))).))).)))...))))))..))).)))))))).....))))))))))))).))))).)))))))))))))..)))).)))))......(((.((((.(((.......((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...))))))))))))))))))........))).)))).)))...

###########################################################################################################################

>scaffold3907.570.1	is_MIRNA
	VAL:	2.69	MeanVal:	63.9359035	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuuca-ugucaaacuugguc-aauuuucgugug
            +++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++---++++++--|+++-+++-+++---|+++++++---++
            +++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++--|++++++---+++-+++-+++----+++++++--|++
    REV:    aaaaucgguaaagcuuguagguauaguuuauaagcagcuaaacuuucaaaag-uugaaaacaacacuuuuaacaaauuuaaaggaa-ac
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012.miRNA:12168	aaauauuagccaauuugaaaa
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012.miRNA:12169	aauauuagccaauuugaaaau
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012.miRNA:12170	auauuagccaauuugaaaauu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012.miRNA:12171	uauuagccaauuugaaaauuu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012.miRNA:12172	caaauauuagccaauuugaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012.miRNA:12173	ucaaauauuagccaauuugaa
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012
	ugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca
	.(((((.((((.(((((........)))))...((((((..((((((((...(((((((....)))))))..)))))))).............))))))..............(((((((((((((.(((((.(((((((((((((.....((((((((.(((...((((((..(((.(((.(((...(((((((...((.....))..)))))))....))).))).)))...))))))..))).)))))))).....))))))))))))).))))).)))))))))))))..)))).)))))......(((.((((.(((.......((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...))))))))))))))))))........))).)))).)))...

###########################################################################################################################

>scaffold3907.580.0	is_MIRNA
	VAL:	687.82	MeanVal:	16361.9867646667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuuca-ugucaaacuugguc-aauuuucgugug
            +++++----------++++++++----------+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++---++++++--|+++-+++-+++---|+++++++---++
            +++++-------|||++++++++||||||||||+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++--|++++++---+++-+++-+++----+++++++--|++
    REV:    auagaauuucug---uguacuga----------aaaaucgguaaagcuuguagguauaguuuauaagcagcuaaacuuucaaaag-uugaaaacaacacuuuuaacaaauuuaaaggaa-ac
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013.miRNA:12174	aaauauuagccaauuugaaaa
                                                                        *********************	61:::81	61--81	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013.miRNA:12175	aauauuagccaauuugaaaau
                                                                         *********************	62:::82	62--82	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013.miRNA:12176	auauuagccaauuugaaaauu
                                                                          *********************	63:::83	63--83	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013.miRNA:12177	uauuagccaauuugaaaauuu
                                                                      *********************	59:::79	59--79	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013.miRNA:12178	caaauauuagccaauuugaaa
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013.miRNA:12179	ucaaauauuagccaauuugaa
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013
	aaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggu
	.((((((........))))))..((((((..((((((((...(((((((....)))))))..))))))))(((((..........((((((((..........(((((((((((((.(((((.(((((((((((((.....((((((((.(((...((((((..(((.(((.(((...(((((((...((.....))..)))))))....))).))).)))...))))))..))).)))))))).....))))))))))))).))))).))))))))))))))))))))).......)))))..((((.(((.......((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...))))))))))))))))))........))).))))..))))))...

###########################################################################################################################

>scaffold3907.598.0	is_MIRNA
	VAL:	687.82	MeanVal:	16361.9867646667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuuca-ugucaaacuugguc-aauuuucgugug
            +++++----------++++++++----------+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++---++++++--|+++-+++-+++---|+++++++---++
            +++++-------|||++++++++||||||||||+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++--|++++++---+++-+++-+++----+++++++--|++
    REV:    auagaauuucug---uguacuga----------aaaaucgguaaagcuuguagguauaguuuauaagcagcuaaacuuucaaaag-uugaaaacaacacuuuuaacaaauuuaaaggaa-ac
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2014.miRNA:12180	aaauauuagccaauuugaaaa
                                                                        *********************	61:::81	61--81	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2014.miRNA:12181	aauauuagccaauuugaaaau
                                                                         *********************	62:::82	62--82	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2014.miRNA:12182	auauuagccaauuugaaaauu
                                                                          *********************	63:::83	63--83	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2014.miRNA:12183	uauuagccaauuugaaaauuu
                                                                      *********************	59:::79	59--79	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2014.miRNA:12184	caaauauuagccaauuugaaa
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2014.miRNA:12185	ucaaauauuagccaauuugaa
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2014
	acucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugguga
	(((..((((((..((((((((...(((((((....)))))))..))))))))(((((..........((((((((..........(((((((((((((.(((((.(((((((((((((.....((((((((.(((...((((((..(((.(((.(((...(((((((...((.....))..)))))))....))).))).)))...))))))..))).)))))))).....))))))))))))).))))).))))))))))))))))))))).......)))))..((((.(((.......((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...))))))))))))))))))........))).))))..)))))))))..

###########################################################################################################################

>scaffold3907.598.1	is_MIRNA
	VAL:	687.82	MeanVal:	16361.9867646667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuuca-ugucaaacuugguc-aauuuucgugug
            +++++----------++++++++----------+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++---++++++--|+++-+++-+++---|+++++++---++
            +++++-------|||++++++++||||||||||+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++--|++++++---+++-+++-+++----+++++++--|++
    REV:    auagaauuucug---uguacuga----------aaaaucgguaaagcuuguagguauaguuuauaagcagcuaaacuuucaaaag-uugaaaacaacacuuuuaacaaauuuaaaggaa-ac
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2015.miRNA:12186	aaauauuagccaauuugaaaa
                                                                        *********************	61:::81	61--81	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2015.miRNA:12187	aauauuagccaauuugaaaau
                                                                         *********************	62:::82	62--82	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2015.miRNA:12188	auauuagccaauuugaaaauu
                                                                          *********************	63:::83	63--83	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2015.miRNA:12189	uauuagccaauuugaaaauuu
                                                                      *********************	59:::79	59--79	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2015.miRNA:12190	caaauauuagccaauuugaaa
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2015.miRNA:12191	ucaaauauuagccaauuugaa
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2015
	acucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugguga
	.....((((((..((((((((...(((((((....)))))))..))))))))(((((..........((((((((..........(((((((((((((.(((((.(((((((((((((.....((((((((.(((...((((((..(((.(((.(((...(((((((...((.....))..)))))))....))).))).)))...))))))..))).)))))))).....))))))))))))).))))).))))))))))))))))))))).......)))))..((((.(((.......((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...))))))))))))))))))........))).))))..)))))).....

###########################################################################################################################

>scaffold3907.610.0	is_MIRNA
	VAL:	2431.91	MeanVal:	57851.0000786667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuuca-ugucaaacuugguc-aauuuucgugug
            ++++++++----------+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++---++++++--|+++-+++-+++---|+++++++---++
            ++++++++||||||||||+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++--|++++++---+++-+++-+++----+++++++--|++
    REV:    uguacuga----------aaaaucgguaaagcuuguagguauaguuuauaagcagcuaaacuuucaaaag-uugaaaacaacacuuuuaacaaauuuaaaggaa-ac
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2016.miRNA:12192	aaauauuagccaauuugaaaa
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2016.miRNA:12193	aauauuagccaauuugaaaau
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2016.miRNA:12194	auauuagccaauuugaaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2016.miRNA:12195	uauuagccaauuugaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2016.miRNA:12196	caaauauuagccaauuugaaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2016.miRNA:12197	ucaaauauuagccaauuugaa
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2016
	uguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca
	.((((((((...(((((((....)))))))..))))))))...............((((((((..........(((((((((((((.(((((.(((((((((((((.....((((((((.(((...((((((..(((.(((.(((...(((((((...((.....))..)))))))....))).))).)))...))))))..))).)))))))).....))))))))))))).))))).)))))))))))))))))))))..........(((.((((.(((.......((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...))))))))))))))))))........))).)))).)))...

###########################################################################################################################

>scaffold3907.610.1	is_MIRNA
	VAL:	687.82	MeanVal:	16361.9867646667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuuca-ugucaaacuugguc-aauuuucgugug
            +++++----------++++++++----------+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++---++++++--|+++-+++-+++---|+++++++---++
            +++++-------|||++++++++||||||||||+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++--|++++++---+++-+++-+++----+++++++--|++
    REV:    auagaauuucug---uguacuga----------aaaaucgguaaagcuuguagguauaguuuauaagcagcuaaacuuucaaaag-uugaaaacaacacuuuuaacaaauuuaaaggaa-ac
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2017.miRNA:12198	aaauauuagccaauuugaaaa
                                                                        *********************	61:::81	61--81	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2017.miRNA:12199	aauauuagccaauuugaaaau
                                                                         *********************	62:::82	62--82	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2017.miRNA:12200	auauuagccaauuugaaaauu
                                                                          *********************	63:::83	63--83	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2017.miRNA:12201	uauuagccaauuugaaaauuu
                                                                      *********************	59:::79	59--79	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2017.miRNA:12202	caaauauuagccaauuugaaa
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2017.miRNA:12203	ucaaauauuagccaauuugaa
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2017
	uguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca
	.((((((((...(((((((....)))))))..))))))))(((((..........((((((((..........(((((((((((((.(((((.(((((((((((((.....((((((((.(((...((((((..(((.(((.(((...(((((((...((.....))..)))))))....))).))).)))...))))))..))).)))))))).....))))))))))))).))))).))))))))))))))))))))).......)))))..((((.(((.......((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...))))))))))))))))))........))).)))).......

###########################################################################################################################

>scaffold3907.618.0	is_MIRNA
	VAL:	2.69	MeanVal:	63.9359035	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuuca-ugucaaacuugguc-aauuuucgugug
            +++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++---++++++--|+++-+++-+++---|+++++++---++
            +++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++--|++++++---+++-+++-+++----+++++++--|++
    REV:    aaaaucgguaaagcuuguagguauaguuuauaagcagcuaaacuuucaaaag-uugaaaacaacacuuuuaacaaauuuaaaggaa-ac
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2018.miRNA:12204	aaauauuagccaauuugaaaa
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2018.miRNA:12205	aauauuagccaauuugaaaau
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2018.miRNA:12206	auauuagccaauuugaaaauu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2018.miRNA:12207	uauuagccaauuugaaaauuu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2018.miRNA:12208	caaauauuagccaauuugaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2018.miRNA:12209	ucaaauauuagccaauuugaa
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2018
	guugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggu
	((((((...((((...(((((((.(((....)))..)))))))...))))...))))))......(((((((((((((.(((((.(((((((((((((.....((((((((.(((...((((((..(((.(((.(((...(((((((...((.....))..)))))))....))).))).)))...))))))..))).)))))))).....))))))))))))).))))).)))))))))))))..(((((((((.....)))...((((.(((.......((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...))))))))))))))))))........))).))))....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3907.644.0	is_MIRNA
	VAL:	2431.91	MeanVal:	57851.0000786667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuuca-ugucaaacuugguc-aauuuucgugug
            ++++++++----------+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++---++++++--|+++-+++-+++---|+++++++---++
            ++++++++||||||||||+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++--|++++++---+++-+++-+++----+++++++--|++
    REV:    uguacuga----------aaaaucgguaaagcuuguagguauaguuuauaagcagcuaaacuuucaaaag-uugaaaacaacacuuuuaacaaauuuaaaggaa-ac
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2019.miRNA:12210	aaauauuagccaauuugaaaa
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2019.miRNA:12211	aauauuagccaauuugaaaau
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2019.miRNA:12212	auauuagccaauuugaaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2019.miRNA:12213	uauuagccaauuugaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2019.miRNA:12214	caaauauuagccaauuugaaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2019.miRNA:12215	ucaaauauuagccaauuugaa
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2019
	ggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug
	.(((((...............((((((((..........(((((((((((((.(((((.(((((((((((((.....((((((((.(((...((((((..(((.(((.(((...(((((((...((.....))..)))))))....))).))).)))...))))))..))).)))))))).....))))))))))))).))))).)))))))))))))))))))))..........(((.((((.(((.......((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...))))))))))))))))))........))).)))).)))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3907.644.1	is_MIRNA
	VAL:	687.82	MeanVal:	16361.9867646667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuuca-ugucaaacuugguc-aauuuucgugug
            +++++----------++++++++----------+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++---++++++--|+++-+++-+++---|+++++++---++
            +++++-------|||++++++++||||||||||+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++--|++++++---+++-+++-+++----+++++++--|++
    REV:    auagaauuucug---uguacuga----------aaaaucgguaaagcuuguagguauaguuuauaagcagcuaaacuuucaaaag-uugaaaacaacacuuuuaacaaauuuaaaggaa-ac
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2020.miRNA:12216	aaauauuagccaauuugaaaa
                                                                        *********************	61:::81	61--81	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2020.miRNA:12217	aauauuagccaauuugaaaau
                                                                         *********************	62:::82	62--82	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2020.miRNA:12218	auauuagccaauuugaaaauu
                                                                          *********************	63:::83	63--83	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2020.miRNA:12219	uauuagccaauuugaaaauuu
                                                                      *********************	59:::79	59--79	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2020.miRNA:12220	caaauauuagccaauuugaaa
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2020.miRNA:12221	ucaaauauuagccaauuugaa
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2020
	ggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug
	.((((((((((..........((((((((..........(((((((((((((.(((((.(((((((((((((.....((((((((.(((...((((((..(((.(((.(((...(((((((...((.....))..)))))))....))).))).)))...))))))..))).)))))))).....))))))))))))).))))).))))))))))))))))))))).......)))))..((((.(((.......((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...))))))))))))))))))........))).))))......))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3907.664.0	is_MIRNA
	VAL:	2431.91	MeanVal:	57851.0000786667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuuca-ugucaaacuugguc-aauuuucgugug
            ++++++++----------+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++---++++++--|+++-+++-+++---|+++++++---++
            ++++++++||||||||||+++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++--|++++++---+++-+++-+++----+++++++--|++
    REV:    uguacuga----------aaaaucgguaaagcuuguagguauaguuuauaagcagcuaaacuuucaaaag-uugaaaacaacacuuuuaacaaauuuaaaggaa-ac
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021.miRNA:12222	aaauauuagccaauuugaaaa
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021.miRNA:12223	aauauuagccaauuugaaaau
                                                          *********************	47:::67	47--67	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021.miRNA:12224	auauuagccaauuugaaaauu
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021.miRNA:12225	uauuagccaauuugaaaauuu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021.miRNA:12226	caaauauuagccaauuugaaa
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021.miRNA:12227	ucaaauauuagccaauuugaa
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021
	aacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca
	.((((((((..........(((((((((((((.(((((.(((((((((((((.....((((((((.(((...((((((..(((.(((.(((...(((((((...((.....))..)))))))....))).))).)))...))))))..))).)))))))).....))))))))))))).))))).)))))))))))))))))))))..........(((.((((.(((.......((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...))))))))))))))))))........))).)))).)))...

###########################################################################################################################

>scaffold3907.682.0	is_MIRNA
	VAL:	2.69	MeanVal:	63.9359035	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuuca-ugucaaacuugguc-aauuuucgugug
            +++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++---++++++--|+++-+++-+++---|+++++++---++
            +++++++++++++-+++++-+++++++++++++-----++++++++-+++--|++++++---+++-+++-+++----+++++++--|++
    REV:    aaaaucgguaaagcuuguagguauaguuuauaagcagcuaaacuuucaaaag-uugaaaacaacacuuuuaacaaauuuaaaggaa-ac
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022.miRNA:12228	aaauauuagccaauuugaaaa
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022.miRNA:12229	aauauuagccaauuugaaaau
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022.miRNA:12230	auauuagccaauuugaaaauu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022.miRNA:12231	uauuagccaauuugaaaauuu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022.miRNA:12232	caaauauuagccaauuugaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022.miRNA:12233	ucaaauauuagccaauuugaa
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022
	cuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggu
	.(((((((((((((.(((((.(((((((((((((.....((((((((.(((...((((((..(((.(((.(((...(((((((...((.....))..)))))))....))).))).)))...))))))..))).)))))))).....))))))))))))).))))).)))))))))))))..(((((((((.....)))...((((.(((.......((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...))))))))))))))))))........))).))))....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3907.826.0	is_MIRNA
	VAL:	7.74	MeanVal:	143.685861666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuccaaacaaaaa-cuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguu
            ++++-+++-------|++-++++++++++++++++---+++-----+++++
            ++++-+++--------++|++++++++++++++++---+++----|+++++
    REV:    gggaaguuaauuaucaga-uugcuucaauuuuuaguaaaaaguug-uacgg
                               *********************	20:::40	19--39	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2023.miRNA:12234	aacgaaguuaaaaauccaauu
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2023.miRNA:12235	aaguuaaaaauccaauuuacu
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2023.miRNA:12236	acgaaguuaaaaauccaauuu
                                    *********************	25:::45	24--44	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2023.miRNA:12237	aguuaaaaauccaauuuacuc
                                  *********************	23:::43	22--42	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2023.miRNA:12238	gaaguuaaaaauccaauuuac
                         *********************	14:::34	14--33	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2023.miRNA:12239	aa-cuaaacgaaguuaaaaau
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2023
	acgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga
	.(((((((((.....)))))))))..((((((....)))))).((((.....))))..((((.(((.......((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...))))))))))))))))))........))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3907.883.0	is_MIRNA
	VAL:	7.74	MeanVal:	143.685861666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuccaaacaaaaa-cuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguu
            ++++-+++-------|++-++++++++++++++++---+++-----+++++
            ++++-+++--------++|++++++++++++++++---+++----|+++++
    REV:    gggaaguuaauuaucaga-uugcuucaauuuuuaguaaaaaguug-uacgg
                               *********************	20:::40	19--39	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2024.miRNA:12240	aacgaaguuaaaaauccaauu
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2024.miRNA:12241	aaguuaaaaauccaauuuacu
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2024.miRNA:12242	acgaaguuaaaaauccaauuu
                                    *********************	25:::45	24--44	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2024.miRNA:12243	aguuaaaaauccaauuuacuc
                                  *********************	23:::43	22--42	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2024.miRNA:12244	gaaguuaaaaauccaauuuac
                         *********************	14:::34	14--33	>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2024.miRNA:12245	aa-cuaaacgaaguuaaaaau
>>scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2024
	ccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga
	.((((.(((.......((.((((((((((((((((...(((.....(((((.....)))))....)))...))))))))))))))))))........))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3930.541.0	is_MIRNA
	VAL:	1293.86	MeanVal:	4722.597395	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugauagcuauaau--aggguua-uagaag
            ++++++++++++++++||+++++++|++++++
            ++++++++++++++++--+++++++-++++++
    REV:    aauacuauugauauugcauuuuaguaaucuuc
                      *********************	11:::31	11--28	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2025.miRNA:12246	uauaau--aggguua-uagaa
                *********************	5:::25	5--23	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2025.miRNA:12247	gauagcuauaau--aggguua
             *********************	2:::22	2--20	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2025.miRNA:12248	ugugauagcuauaau--aggg
              *********************	3:::23	3--21	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2025.miRNA:12249	gugauagcuauaau--agggu
                       *********************	12:::32	12--29	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2025.miRNA:12250	auaau--aggguua-uagaag
               *********************	4:::24	4--22	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2025.miRNA:12251	ugauagcuauaau--aggguu
>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2025
	acuucucggacaaauuuucaauugugauagcuauaauaggguuauagaagaauacauucaauuuuuuccuucuaaugauuuuacguuauaguuaucauaacucauaagucucauauuuuauauuuuauaaacccgauuuaga
	.((..((((............(((((((((((((((((((((((((((((..................)))))).)))))))..))))))))))))))))...(((((........)))))...........))))...)).

###########################################################################################################################

>scaffold3930.545.0	is_MIRNA
	VAL:	1293.86	MeanVal:	4722.597395	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugauagcuauaau--aggguua-uagaag
            ++++++++++++++++||+++++++|++++++
            ++++++++++++++++--+++++++-++++++
    REV:    aauacuauugauauugcauuuuaguaaucuuc
                      *********************	11:::31	11--28	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2026.miRNA:12252	uauaau--aggguua-uagaa
                *********************	5:::25	5--23	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2026.miRNA:12253	gauagcuauaau--aggguua
             *********************	2:::22	2--20	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2026.miRNA:12254	ugugauagcuauaau--aggg
              *********************	3:::23	3--21	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2026.miRNA:12255	gugauagcuauaau--agggu
                       *********************	12:::32	12--29	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2026.miRNA:12256	auaau--aggguua-uagaag
               *********************	4:::24	4--22	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2026.miRNA:12257	ugauagcuauaau--aggguu
>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2026
	cucggacaaauuuucaauugugauagcuauaauaggguuauagaagaauacauucaauuuuuuccuucuaaugauuuuacguuauaguuaucauaacucauaagucucauauuuuauauuuuauaaacccgau
	.((((............(((((((((((((((((((((((((((((..................)))))).)))))))..))))))))))))))))...(((((........)))))...........)))).

###########################################################################################################################

>scaffold3930.554.0	is_MIRNA
	VAL:	1293.86	MeanVal:	4722.597395	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugauagcuauaau--aggguua-uagaag
            ++++++++++++++++||+++++++|++++++
            ++++++++++++++++--+++++++-++++++
    REV:    aauacuauugauauugcauuuuaguaaucuuc
                      *********************	11:::31	11--28	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2027.miRNA:12258	uauaau--aggguua-uagaa
                *********************	5:::25	5--23	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2027.miRNA:12259	gauagcuauaau--aggguua
             *********************	2:::22	2--20	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2027.miRNA:12260	ugugauagcuauaau--aggg
              *********************	3:::23	3--21	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2027.miRNA:12261	gugauagcuauaau--agggu
                       *********************	12:::32	12--29	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2027.miRNA:12262	auaau--aggguua-uagaag
               *********************	4:::24	4--22	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2027.miRNA:12263	ugauagcuauaau--aggguu
>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2027
	auuuucaauugugauagcuauaauaggguuauagaagaauacauucaauuuuuuccuucuaaugauuuuacguuauaguuaucauaacucauaagucucauauuuuauauuuuauaaacccgauuuagaaaac
	.(((((..(((((((((((((((((((((((((((((..................)))))).)))))))..))))))))))))))))....((((((......((((((...))))))...))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold3930.561.0	is_MIRNA
	VAL:	1293.86	MeanVal:	4722.597395	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugauagcuauaau--aggguua-uagaag
            ++++++++++++++++||+++++++|++++++
            ++++++++++++++++--+++++++-++++++
    REV:    aauacuauugauauugcauuuuaguaaucuuc
                      *********************	11:::31	11--28	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2028.miRNA:12264	uauaau--aggguua-uagaa
                *********************	5:::25	5--23	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2028.miRNA:12265	gauagcuauaau--aggguua
             *********************	2:::22	2--20	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2028.miRNA:12266	ugugauagcuauaau--aggg
              *********************	3:::23	3--21	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2028.miRNA:12267	gugauagcuauaau--agggu
                       *********************	12:::32	12--29	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2028.miRNA:12268	auaau--aggguua-uagaag
               *********************	4:::24	4--22	>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2028.miRNA:12269	ugauagcuauaau--aggguu
>>scaffold3930.Lu0910.pre-miRNA:2028
	auugugauagcuauaauaggguuauagaagaauacauucaauuuuuuccuucuaaugauuuuacguuauaguuaucauaacucauaagucucauauuuuauauuuuauaaacccgauuuagaa
	.(((((((((((((((((((((((((((((..................)))))).)))))))..)))))))))))))))).((.((((((......((((((...))))))...)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.108.0	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2029.miRNA:12270	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2029.miRNA:12271	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2029.miRNA:12272	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2029.miRNA:12273	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2029.miRNA:12274	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2029.miRNA:12275	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2029
	aucuaguuuuaguacaguaaccccuauaaacaaugauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaa
	.((..(((((((.(((.((.((......(((.(((......))).)))..(((.....)))....)))).))).)))))))...))....((((((((......((((((((((........(((((.....((.....))........)))))....(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....))))))))...............)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.108.1	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2030.miRNA:12276	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2030.miRNA:12277	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2030.miRNA:12278	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2030.miRNA:12279	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2030.miRNA:12280	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2030.miRNA:12281	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2030
	aucuaguuuuaguacaguaaccccuauaaacaaugauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaa
	.((..(((((((.(((.((.((......(((.(((......))).)))..(((.....)))....)))).))).)))))))...))....((((((((......((((((((((....(((.(((((.....((.....))........))))).)))(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....))))))))...............)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.112.0	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2031.miRNA:12282	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2031.miRNA:12283	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2031.miRNA:12284	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2031.miRNA:12285	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2031.miRNA:12286	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2031.miRNA:12287	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2031
	aguuuuaguacaguaaccccuauaaacaaugauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaa
	.(((((((.(((.((.((......(((.(((......))).)))..(((.....)))....)))).))).))))))).........((((((((......((((((((((........(((((.....((.....))........)))))....(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....))))))))...............)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.112.1	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2032.miRNA:12288	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2032.miRNA:12289	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2032.miRNA:12290	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2032.miRNA:12291	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2032.miRNA:12292	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2032.miRNA:12293	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2032
	aguuuuaguacaguaaccccuauaaacaaugauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaa
	.(((((((.(((.((.((......(((.(((......))).)))..(((.....)))....)))).))).))))))).........((((((((......((((((((((....(((.(((((.....((.....))........))))).)))(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....))))))))...............)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.124.0	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2033.miRNA:12294	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2033.miRNA:12295	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2033.miRNA:12296	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2033.miRNA:12297	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2033.miRNA:12298	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2033.miRNA:12299	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2033
	guaaccccuauaaacaaugauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaa
	.((((..(((.(((((.(((.((((..((((.....))))..)))).)))....))))))))...)))).....((((((((......((((((((((........(((((.....((.....))........)))))....(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....))))))))...............)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.124.1	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2034.miRNA:12300	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2034.miRNA:12301	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2034.miRNA:12302	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2034.miRNA:12303	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2034.miRNA:12304	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2034.miRNA:12305	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2034
	guaaccccuauaaacaaugauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaa
	.((((..(((.(((((.(((.((((..((((.....))))..)))).)))....))))))))...)))).....((((((((......((((((((((....(((.(((((.....((.....))........))))).)))(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....))))))))...............)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.130.0	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2035.miRNA:12306	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2035.miRNA:12307	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2035.miRNA:12308	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2035.miRNA:12309	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2035.miRNA:12310	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2035.miRNA:12311	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2035
	ccuauaaacaaugauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaa
	.(((.(((((.(((.((((..((((.....))))..)))).)))....))))))))............((((((((......((((((((((........(((((.....((.....))........)))))....(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....))))))))...............)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.130.1	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2036.miRNA:12312	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2036.miRNA:12313	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2036.miRNA:12314	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2036.miRNA:12315	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2036.miRNA:12316	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2036.miRNA:12317	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2036
	ccuauaaacaaugauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaa
	.(((.(((((.(((.((((..((((.....))))..)))).)))....))))))))............((((((((......((((((((((....(((.(((((.....((.....))........))))).)))(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....))))))))...............)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.142.0	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2037.miRNA:12318	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2037.miRNA:12319	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2037.miRNA:12320	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2037.miRNA:12321	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2037.miRNA:12322	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2037.miRNA:12323	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2037
	gauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucaca
	((.((((..((((.....))))..)))).)).((((((.((((.((((((....)))))).)))).....((((((((((........(((((.....((.....))........)))))....(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....)))))))).............)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.142.1	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2038.miRNA:12324	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2038.miRNA:12325	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2038.miRNA:12326	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2038.miRNA:12327	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2038.miRNA:12328	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2038.miRNA:12329	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2038
	gauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucaca
	((.((((..((((.....))))..)))).)).((((((.((((.((((((....)))))).)))).....((((((((((....(((.(((((.....((.....))........))))).)))(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....)))))))).............)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.142.2	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2039.miRNA:12330	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2039.miRNA:12331	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2039.miRNA:12332	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2039.miRNA:12333	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2039.miRNA:12334	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2039.miRNA:12335	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2039
	gauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucaca
	((.((((..((((.....))))..)))).)).((((((..(((((.........................((((((((((........(((((.....((.....))........)))))....(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....)))))))).....)))))...)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.148.0	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2040.miRNA:12336	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2040.miRNA:12337	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2040.miRNA:12338	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2040.miRNA:12339	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2040.miRNA:12340	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2040.miRNA:12341	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2040
	acguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucaca
	.((.((.(((((.....)))))))))((((((.((((.((((((....)))))).)))).....((((((((((........(((((.....((.....))........)))))....(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....)))))))).............)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.148.1	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2041.miRNA:12342	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2041.miRNA:12343	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2041.miRNA:12344	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2041.miRNA:12345	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2041.miRNA:12346	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2041.miRNA:12347	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2041
	acguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucaca
	.((.((.(((((.....)))))))))((((((.((((.((((((....)))))).)))).....((((((((((....(((.(((((.....((.....))........))))).)))(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....)))))))).............)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.148.2	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2042.miRNA:12348	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2042.miRNA:12349	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2042.miRNA:12350	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2042.miRNA:12351	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2042.miRNA:12352	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2042.miRNA:12353	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2042
	acguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucaca
	.((.((.(((((.....)))))))))((((((..(((((.........................((((((((((........(((((.....((.....))........)))))....(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....)))))))).....)))))...)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.174.0	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2043.miRNA:12354	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2043.miRNA:12355	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2043.miRNA:12356	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2043.miRNA:12357	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2043.miRNA:12358	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2043.miRNA:12359	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2043
	gugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucaca
	((((((.((((.((((((....)))))).)))).....((((((((((........(((((.....((.....))........)))))....(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....)))))))).............)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.174.1	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2044.miRNA:12360	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2044.miRNA:12361	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2044.miRNA:12362	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2044.miRNA:12363	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2044.miRNA:12364	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2044.miRNA:12365	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2044
	gugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucaca
	((((((..(((((.........................((((((((((........(((((.....((.....))........)))))....(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....)))))))).....)))))...)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.174.2	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2045.miRNA:12366	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2045.miRNA:12367	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2045.miRNA:12368	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2045.miRNA:12369	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2045.miRNA:12370	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2045.miRNA:12371	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2045
	gugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucaca
	((((((.((((.((((((....)))))).)))).....((((((((((....(((.(((((.....((.....))........))))).)))(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....)))))))).............)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.197.0	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2046.miRNA:12372	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2046.miRNA:12373	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2046.miRNA:12374	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2046.miRNA:12375	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2046.miRNA:12376	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2046.miRNA:12377	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2046
	auguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaa
	.((((((((......((((((((((........(((((.....((.....))........)))))....(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....))))))))...............)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.197.1	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2047.miRNA:12378	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2047.miRNA:12379	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2047.miRNA:12380	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2047.miRNA:12381	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2047.miRNA:12382	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2047.miRNA:12383	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2047
	auguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaa
	.((((((((......((((((((((....(((.(((((.....((.....))........))))).)))(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....))))))))...............)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.211.0	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2048.miRNA:12384	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2048.miRNA:12385	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2048.miRNA:12386	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2048.miRNA:12387	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2048.miRNA:12388	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2048.miRNA:12389	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2048
	auuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucaca
	.((((((((((........(((((.....((.....))........)))))....(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....)))))))).........(((....))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.211.1	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2049.miRNA:12390	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2049.miRNA:12391	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2049.miRNA:12392	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2049.miRNA:12393	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2049.miRNA:12394	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2049.miRNA:12395	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2049
	auuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucaca
	.((((((((((....(((.(((((.....((.....))........))))).)))(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....)))))))).........(((....))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.213.0	is_MIRNA
	VAL:	29.21	MeanVal:	684.228859166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuuga---agccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++---++++++-----++++-----++++----|||+++-+++-+++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++---++++++--|||++++-----++++-------+++-+++-+++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    augauaaauaucccgaauga---cauugguuuauuauaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                                                                             *********************	66:::86	63--83	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2050.miRNA:12396	uaauauuagccaauuuaaaaa
                                                                            *********************	65:::85	62--82	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2050.miRNA:12397	cuaauauuagccaauuuaaaa
                                                                              *********************	67:::87	64--84	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2050.miRNA:12398	aauauuagccaauuuaaaaaa
                                                                           *********************	64:::84	61--81	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2050.miRNA:12399	ucuaauauuagccaauuuaaa
                                                                               *********************	68:::88	65--85	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2050.miRNA:12400	auauuagccaauuuaaaaaaa
                                                                          *********************	63:::83	60--80	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2050.miRNA:12401	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2050
	uuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaacccau
	.(((.(((((((((...((((((.....((((.....((((....(((.(((.(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))).))).......)))).....))))..))))))...))))))))).........(((....)))......))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.217.0	is_MIRNA
	VAL:	29.21	MeanVal:	684.228859166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuuga---agccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++---++++++-----++++-----++++----|||+++-+++-+++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++---++++++--|||++++-----++++-------+++-+++-+++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    augauaaauaucccgaauga---cauugguuuauuauaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                                                                             *********************	66:::86	63--83	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2051.miRNA:12402	uaauauuagccaauuuaaaaa
                                                                            *********************	65:::85	62--82	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2051.miRNA:12403	cuaauauuagccaauuuaaaa
                                                                              *********************	67:::87	64--84	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2051.miRNA:12404	aauauuagccaauuuaaaaaa
                                                                           *********************	64:::84	61--81	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2051.miRNA:12405	ucuaauauuagccaauuuaaa
                                                                               *********************	68:::88	65--85	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2051.miRNA:12406	auauuagccaauuuaaaaaaa
                                                                          *********************	63:::83	60--80	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2051.miRNA:12407	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2051
	cuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucaca
	.(((((((((...((((((.....((((.....((((....(((.(((.(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))).))).......)))).....))))..))))))...))))))))).........(((....))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.229.0	is_MIRNA
	VAL:	3.72	MeanVal:	87.086441	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++-+++-+++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++-+++-+++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    ucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2052.miRNA:12408	uaauauuagccaauuuaaaaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2052.miRNA:12409	cuaauauuagccaauuuaaaa
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2052.miRNA:12410	aauauuagccaauuuaaaaaa
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2052.miRNA:12411	ucuaauauuagccaauuuaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2052.miRNA:12412	auauuagccaauuuaaaaaaa
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2052.miRNA:12413	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2052
	cgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaaccc
	.((((.....((((...(((...((((..(((.(((.(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))).)))......((((((((((((......))))....))))))))..))))..)))...))))....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.237.0	is_MIRNA
	VAL:	3.72	MeanVal:	87.086441	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++-+++-+++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++-+++-+++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    ucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2053.miRNA:12414	uaauauuagccaauuuaaaaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2053.miRNA:12415	cuaauauuagccaauuuaaaa
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2053.miRNA:12416	aauauuagccaauuuaaaaaa
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2053.miRNA:12417	ucuaauauuagccaauuuaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2053.miRNA:12418	auauuagccaauuuaaaaaaa
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2053.miRNA:12419	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2053
	caugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaacccaua
	.((((................(((.(((.(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))).)))......((((((((((((......))))....)))))))).........(((....)))......)))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.237.1	is_MIRNA
	VAL:	4.28	MeanVal:	100.242391166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++--+++-+++-+++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++--+++-+++-+++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    aaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2054.miRNA:12420	uaauauuagccaauuuaaaaa
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2054.miRNA:12421	cuaauauuagccaauuuaaaa
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2054.miRNA:12422	aauauuagccaauuuaaaaaa
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2054.miRNA:12423	ucuaauauuagccaauuuaaa
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2054.miRNA:12424	auauuagccaauuuaaaaaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2054.miRNA:12425	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2054
	caugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaacccaua
	.((((...........(((..(((.(((.(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))).)))..))).((((((((((((......))))....)))))))).........(((....)))......)))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.240.0	is_MIRNA
	VAL:	3.72	MeanVal:	87.086441	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++-+++-+++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++-+++-+++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    ucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2055.miRNA:12426	uaauauuagccaauuuaaaaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2055.miRNA:12427	cuaauauuagccaauuuaaaa
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2055.miRNA:12428	aauauuagccaauuuaaaaaa
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2055.miRNA:12429	ucuaauauuagccaauuuaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2055.miRNA:12430	auauuagccaauuuaaaaaaa
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2055.miRNA:12431	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2055
	gguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaaccc
	(((...............(((.(((.(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))).)))......((((((((((((......))))....)))))))).........(((....)))....))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.240.1	is_MIRNA
	VAL:	4.28	MeanVal:	100.242391166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++--+++-+++-+++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++--+++-+++-+++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    aaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2056.miRNA:12432	uaauauuagccaauuuaaaaa
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2056.miRNA:12433	cuaauauuagccaauuuaaaa
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2056.miRNA:12434	aauauuagccaauuuaaaaaa
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2056.miRNA:12435	ucuaauauuagccaauuuaaa
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2056.miRNA:12436	auauuagccaauuuaaaaaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2056.miRNA:12437	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2056
	gguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaaccc
	(((..........(((..(((.(((.(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))).)))..))).((((((((((((......))))....)))))))).........(((....)))....))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.252.0	is_MIRNA
	VAL:	3.72	MeanVal:	87.086441	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++-+++-+++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++-+++-+++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    ucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2057.miRNA:12438	uaauauuagccaauuuaaaaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2057.miRNA:12439	cuaauauuagccaauuuaaaa
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2057.miRNA:12440	aauauuagccaauuuaaaaaa
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2057.miRNA:12441	ucuaauauuagccaauuuaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2057.miRNA:12442	auauuagccaauuuaaaaaaa
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2057.miRNA:12443	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2057
	auuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaacccauauaaacaaugaucaaac
	.((((((((.(((.(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))).)))......((((((((((((......))))....)))))))).........(((....))).....................))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.257.0	is_MIRNA
	VAL:	3.72	MeanVal:	87.086441	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++-+++-+++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++-+++-+++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    ucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2058.miRNA:12444	uaauauuagccaauuuaaaaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2058.miRNA:12445	cuaauauuagccaauuuaaaa
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2058.miRNA:12446	aauauuagccaauuuaaaaaa
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2058.miRNA:12447	ucuaauauuagccaauuuaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2058.miRNA:12448	auauuagccaauuuaaaaaaa
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2058.miRNA:12449	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2058
	aagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucaca
	.(((.(((.(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))).)))......((((((((((((......))))....)))))))).........(((....))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.265.0	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2059.miRNA:12450	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2059.miRNA:12451	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2059.miRNA:12452	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2059.miRNA:12453	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2059.miRNA:12454	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2059.miRNA:12455	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2059
	cccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucaca
	.(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).)))))))))))..............((((((((((((......))))....)))))))).........(((....))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.39.0	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2060.miRNA:12456	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2060.miRNA:12457	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2060.miRNA:12458	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2060.miRNA:12459	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2060.miRNA:12460	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2060.miRNA:12461	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2060
	uuucgcaagaauguuuuaaaauuuguaaaucgccaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaaucuaguuuuaguacaguaaccccuauaaacaaugauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaa
	.(((....)))..((((((...((.((((.(((((....((..(((....)))..))..((((((...((((..(((((((...........))).))))...)))).....))))))..................))))).)))).))..))))))..((((((((......((((((((((........(((((.....((.....))........)))))....(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....))))))))...............)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.39.1	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2061.miRNA:12462	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2061.miRNA:12463	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2061.miRNA:12464	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2061.miRNA:12465	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2061.miRNA:12466	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2061.miRNA:12467	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2061
	uuucgcaagaauguuuuaaaauuuguaaaucgccaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaaucuaguuuuaguacaguaaccccuauaaacaaugauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaa
	.(((....)))..((((((...((.((((.(((((....((..(((....)))..))..((((((...((((..(((((((...........))).))))...)))).....))))))..................))))).)))).))..))))))..((((((((......((((((((((....(((.(((((.....((.....))........))))).)))(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....))))))))...............)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.47.0	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2062.miRNA:12468	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2062.miRNA:12469	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2062.miRNA:12470	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2062.miRNA:12471	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2062.miRNA:12472	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2062.miRNA:12473	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2062
	gaauguuuuaaaauuuguaaaucgccaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaaucuaguuuuaguacaguaaccccuauaaacaaugauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaa
	.(((((((((((((......((((((.....((..(((....)))..))..((((((...((((..(((((((...........))).))))...)))).....))))))................)))))))))))))))))))......((((((((......((((((((((........(((((.....((.....))........)))))....(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....))))))))...............)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.47.1	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2063.miRNA:12474	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2063.miRNA:12475	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2063.miRNA:12476	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2063.miRNA:12477	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2063.miRNA:12478	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2063.miRNA:12479	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2063
	gaauguuuuaaaauuuguaaaucgccaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaaucuaguuuuaguacaguaaccccuauaaacaaugauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaa
	.(((((((((((((......((((((.....((..(((....)))..))..((((((...((((..(((((((...........))).))))...)))).....))))))................)))))))))))))))))))......((((((((......((((((((((....(((.(((((.....((.....))........))))).)))(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....))))))))...............)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.51.0	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2064.miRNA:12480	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2064.miRNA:12481	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2064.miRNA:12482	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2064.miRNA:12483	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2064.miRNA:12484	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2064.miRNA:12485	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2064
	guuuuaaaauuuguaaaucgccaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaaucuaguuuuaguacaguaaccccuauaaacaaugauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaa
	.((((((...((.((((.(((((....((..(((....)))..))..((((((...((((..(((((((...........))).))))...)))).....))))))..................))))).)))).))..))))))..((((((((......((((((((((........(((((.....((.....))........)))))....(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....))))))))...............)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.51.1	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2065.miRNA:12486	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2065.miRNA:12487	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2065.miRNA:12488	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2065.miRNA:12489	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2065.miRNA:12490	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2065.miRNA:12491	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2065
	guuuuaaaauuuguaaaucgccaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaaucuaguuuuaguacaguaaccccuauaaacaaugauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaa
	.((((((...((.((((.(((((....((..(((....)))..))..((((((...((((..(((((((...........))).))))...)))).....))))))..................))))).)))).))..))))))..((((((((......((((((((((....(((.(((((.....((.....))........))))).)))(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....))))))))...............)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.66.0	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2066.miRNA:12492	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2066.miRNA:12493	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2066.miRNA:12494	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2066.miRNA:12495	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2066.miRNA:12496	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2066.miRNA:12497	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2066
	aaucgccaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaaucuaguuuuaguacaguaaccccuauaaacaaugauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaa
	.((((((.....((..(((....)))..))..((((((...((((..(((((((...........))).))))...)))).....))))))................))))))...................((((((((......((((((((((........(((((.....((.....))........)))))....(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....))))))))...............)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.66.1	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2067.miRNA:12498	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2067.miRNA:12499	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2067.miRNA:12500	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2067.miRNA:12501	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2067.miRNA:12502	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2067.miRNA:12503	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2067
	aaucgccaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaaucuaguuuuaguacaguaaccccuauaaacaaugauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaa
	.((((((.....((..(((....)))..))..((((((...((((..(((((((...........))).))))...)))).....))))))................))))))...................((((((((......((((((((((....(((.(((((.....((.....))........))))).)))(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....))))))))...............)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.79.0	is_MIRNA
	VAL:	1.08	MeanVal:	8.518488	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauguugga----------aauagcuaaaaaaucuaguuuuaguacag----uaaccc-cuauaaacaa---ugauuaaacguagu
            +++++++++||||||||||++++++++++------+++++----+++-||||++++--|+++-+++++-|||+++-++++--++++
            +++++++++----------++++++++++---|||+++++---|+++-----++++---+++|+++++----+++-++++--++++
    REV:    guacaauuuggcaaguuuauuaucgguuuacu---ucaagugu-uguaaaaaguuguaagau-uuugugguggcucauuuuaauua
                                                                        *********************	61:::81	46--63	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2068.miRNA:12504	uauaaacaa---ugauuaaac
                                                                           *********************	64:::84	49--66	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2068.miRNA:12505	aaacaa---ugauuaaacgua
                                                                       *********************	60:::80	45--62	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2068.miRNA:12506	cuauaaacaa---ugauuaaa
                               *********************	20:::40	10--30	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2068.miRNA:12507	aauagcuaaaaaaucuaguuu
                                *********************	21:::41	11--31	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2068.miRNA:12508	auagcuaaaaaaucuaguuuu
                              *********************	19:::39	10--29	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2068.miRNA:12509	-aauagcuaaaaaaucuaguu
                                  *********************	23:::43	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2068.miRNA:12510	agcuaaaaaaucuaguuuuag
                                 *********************	22:::42	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2068.miRNA:12511	uagcuaaaaaaucuaguuuua
                                   *********************	24:::44	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2068.miRNA:12512	gcuaaaaaaucuaguuuuagu
                                *********************	21:::41	11--31	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2068.miRNA:12513	auagcuaaaaaaucuaguuuu
                                    *********************	25:::45	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2068.miRNA:12514	cuaaaaaaucuaguuuuagua
                               *********************	20:::40	10--30	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2068.miRNA:12515	aauagcuaaaaaaucuaguuu
>scaffold396.79.0	is_MIRNA
	VAL:	3.72	MeanVal:	87.086441	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++-+++-+++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++-+++-+++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    ucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                                                                        *********************	61:::81	60--80	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2069.miRNA:12516	ccaaauugucgauuuucaaaa
                                                                           *********************	64:::84	63--83	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2069.miRNA:12517	aauugucgauuuucaaaacgg
                                                                       *********************	60:::80	59--79	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2069.miRNA:12518	uccaaauugucgauuuucaaa
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2069.miRNA:12519	uucuaauauuagccaauuuaa
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2069.miRNA:12520	ucuaauauuagccaauuuaaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2069.miRNA:12521	uuucuaauauuagccaauuua
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2069.miRNA:12522	uaauauuagccaauuuaaaaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2069.miRNA:12523	cuaauauuagccaauuuaaaa
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2069.miRNA:12524	aauauuagccaauuuaaaaaa
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2069.miRNA:12525	ucuaauauuagccaauuuaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2069.miRNA:12526	auauuagccaauuuaaaaaaa
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2069.miRNA:12527	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2069
	uugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaaucuaguuuuaguacaguaaccccuauaaacaaugauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucau
	.((((((.(((((((((((((((((((......(((((....(((.((((..(((.(((((.(((.((((..((((.....))))..)))).)))....))))))))...)))).....)))...)))))...))))))))))..........))))))))).................(((.(((.(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))).)))......((((((((((((......))))....)))))))).........)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.79.1	is_MIRNA
	VAL:	1.08	MeanVal:	8.518488	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauguugga----------aauagcuaaaaaaucuaguuuuaguacag----uaaccc-cuauaaacaa---ugauuaaacguagu
            +++++++++||||||||||++++++++++------+++++----+++-||||++++--|+++-+++++-|||+++-++++--++++
            +++++++++----------++++++++++---|||+++++---|+++-----++++---+++|+++++----+++-++++--++++
    REV:    guacaauuuggcaaguuuauuaucgguuuacu---ucaagugu-uguaaaaaguuguaagau-uuugugguggcucauuuuaauua
                                                                        *********************	61:::81	46--63	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2070.miRNA:12528	uauaaacaa---ugauuaaac
                                                                           *********************	64:::84	49--66	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2070.miRNA:12529	aaacaa---ugauuaaacgua
                                                                       *********************	60:::80	45--62	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2070.miRNA:12530	cuauaaacaa---ugauuaaa
                               *********************	20:::40	10--30	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2070.miRNA:12531	aauagcuaaaaaaucuaguuu
                                *********************	21:::41	11--31	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2070.miRNA:12532	auagcuaaaaaaucuaguuuu
                              *********************	19:::39	10--29	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2070.miRNA:12533	-aauagcuaaaaaaucuaguu
                                       *********************	28:::48	18--38	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2070.miRNA:12534	aaaaaucuaguuuuaguacag
                                      *********************	27:::47	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2070.miRNA:12535	aaaaaaucuaguuuuaguaca
                                        *********************	29:::49	19--38	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2070.miRNA:12536	aaaaucuaguuuuaguacag-
                                     *********************	26:::46	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2070.miRNA:12537	uaaaaaaucuaguuuuaguac
                                         *********************	30:::50	20--38	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2070.miRNA:12538	aaaucuaguuuuaguacag--
                                    *********************	25:::45	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2070.miRNA:12539	cuaaaaaaucuaguuuuagua
>scaffold396.79.1	is_MIRNA
	VAL:	4.28	MeanVal:	100.242391166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++--+++-+++-+++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++--+++-+++-+++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    aaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                                                                        *********************	61:::81	60--80	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2071.miRNA:12540	cuuguccaaauugucgauuuu
                                                                           *********************	64:::84	63--83	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2071.miRNA:12541	guccaaauugucgauuuucaa
                                                                       *********************	60:::80	59--79	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2071.miRNA:12542	ccuuguccaaauugucgauuu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2071.miRNA:12543	ugcauuucuaauauuagccaa
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2071.miRNA:12544	gcauuucuaauauuagccaau
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2071.miRNA:12545	gugcauuucuaauauuagcca
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2071.miRNA:12546	uaauauuagccaauuuaaaaa
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2071.miRNA:12547	cuaauauuagccaauuuaaaa
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2071.miRNA:12548	aauauuagccaauuuaaaaaa
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2071.miRNA:12549	ucuaauauuagccaauuuaaa
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2071.miRNA:12550	auauuagccaauuuaaaaaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2071.miRNA:12551	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2071
	uugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaaucuaguuuuaguacaguaaccccuauaaacaaugauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucau
	.((((((.(((((((((((((((((((......(((((....(((.((((..(((.(((((.(((.((((..((((.....))))..)))).)))....))))))))...)))).....)))...)))))...))))))))))..........)))))))))............(((..(((.(((.(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))).)))..))).((((((((((((......))))....)))))))).........)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.91.0	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2072.miRNA:12552	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2072.miRNA:12553	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2072.miRNA:12554	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2072.miRNA:12555	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2072.miRNA:12556	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2072.miRNA:12557	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2072
	uuggaaauagcuaaaaaaucuaguuuuaguacaguaaccccuauaaacaaugauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaacccau
	.(((.....(((((((.......)))))))....((((..(((.(((((.(((.((((..((((.....))))..)))).)))....))))))))...)))).....((((((((......((((((((((........(((((.....((.....))........)))))....(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....))))))))...............))))))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.91.1	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2073.miRNA:12558	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2073.miRNA:12559	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2073.miRNA:12560	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2073.miRNA:12561	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2073.miRNA:12562	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2073.miRNA:12563	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2073
	uuggaaauagcuaaaaaaucuaguuuuaguacaguaaccccuauaaacaaugauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaacccau
	.(((.....(((((((.......)))))))....((((..(((.(((((.(((.((((..((((.....))))..)))).)))....))))))))...)))).....((((((((......((((((((((....(((.(((((.....((.....))........))))).)))(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....))))))))...............))))))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.99.0	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2074.miRNA:12564	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2074.miRNA:12565	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2074.miRNA:12566	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2074.miRNA:12567	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2074.miRNA:12568	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2074.miRNA:12569	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2074
	agcuaaaaaaucuaguuuuaguacaguaaccccuauaaacaaugauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaa
	.(((((((.......)))))))....((((..(((.(((((.(((.((((..((((.....))))..)))).)))....))))))))...)))).....((((((((......((((((((((........(((((.....((.....))........)))))....(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....))))))))...............)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold396.99.1	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	84.2641301666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauuc-aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgg
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++-----|+++++-+++++--++++-++++++++++++---++
            +++++++++++-++-++++++-----+++++++++------+++++-+++++--++++-++++++++++++-||++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugaaagaacacuuuuaccaguugaagguuc--cc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2075.miRNA:12570	uaauauuagccaauuuaaaaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2075.miRNA:12571	cuaauauuagccaauuuaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2075.miRNA:12572	aauauuagccaauuuaaaaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2075.miRNA:12573	ucuaauauuagccaauuuaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2075.miRNA:12574	auauuagccaauuuaaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2075.miRNA:12575	uucuaauauuagccaauuuaa
>>scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2075
	agcuaaaaaaucuaguuuuaguacaguaaccccuauaaacaaugauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucaucacaauaa
	.(((((((.......)))))))....((((..(((.(((((.(((.((((..((((.....))))..)))).)))....))))))))...)))).....((((((((......((((((((((....(((.(((((.....((.....))........))))).)))(((((((((((.((.((((((.....(((((((((.....(((((.(((((..((((.((((((((((((...((....)).)))))))))))).))))..))))).)))))......))))))))).....)))))).)).))))))))))).))))))))))...((((((((((((......))))....))))))))...............)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4004.1082.0	is_MIRNA
	VAL:	4.24	MeanVal:	92.6236426666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaa
            ++++-+++-++-+++++++-+++++--+++++++-+++++++++++++-+++-+++++-------++++++++++++++++
            ++++-+++-++|+++++++-+++++--+++++++-+++++++++++++|+++-+++++----|||++++++++++++++++
    REV:    cacuguggucu-uaaaaucaguaaaacuuguacggacgguuuauaauc-gcuuaacuuuuaa---uuuaaaaguacaguuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2076.miRNA:12576	auuuuagccauuuccaacaug
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2076.miRNA:12577	auauuuuagccauuuccaaca
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2076.miRNA:12578	ugauauuuuagccauuuccaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2076.miRNA:12579	uauuuuagccauuuccaacau
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2076.miRNA:12580	uuuuagccauuuccaacaugc
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2076.miRNA:12581	gauauuuuagccauuuccaac
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2076
	aguaaaagugauuuuuaacuucauugcaccauuaauuauagagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucucc
	.((((((((........))))..)))).............(((((((.((.((((.(((.((.(((((((.(((((..(((((((.(((((((((((((.(((.(((((.......(((((((((((((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..))))))))))))))))....))))).)))))))))))))))).)))))))..))))).))))))))).))).))))........((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....)))))).....................)).)).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4004.1105.0	is_MIRNA
	VAL:	95.67	MeanVal:	2088.12882533333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaa
            +++++------++++-+++-++-+++++++-+++++--+++++++-+++++++++++++-+++-+++++-------++++++++++++++++
            +++++-|||||++++-+++-++|+++++++-+++++--+++++++-+++++++++++++|+++-+++++----|||++++++++++++++++
    REV:    uucuaa-----cacuguggucu-uaaaaucaguaaaacuuguacggacgguuuauaauc-gcuuaacuuuuaa---uuuaaaaguacaguuu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2077.miRNA:12582	auuuuagccauuuccaacaug
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2077.miRNA:12583	auauuuuagccauuuccaaca
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2077.miRNA:12584	ugauauuuuagccauuuccaa
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2077.miRNA:12585	uauuuuagccauuuccaacau
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2077.miRNA:12586	uuuuagccauuuccaacaugc
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2077.miRNA:12587	gauauuuuagccauuuccaac
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2077
	uugcaccauuaauuauagagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcau
	.((((.(((((......(((((......((((.(((.((.(((((((.(((((..(((((((.(((((((((((((.(((.(((((.......(((((((((((((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..))))))))))))))))....))))).)))))))))))))))).)))))))..))))).))))))))).))).)))).)))))..((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....))))))....)))))..........(((.((....)).)))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold4004.1105.1	is_MIRNA
	VAL:	4.24	MeanVal:	92.6236426666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaa
            ++++-+++-++-+++++++-+++++--+++++++-+++++++++++++-+++-+++++-------++++++++++++++++
            ++++-+++-++|+++++++-+++++--+++++++-+++++++++++++|+++-+++++----|||++++++++++++++++
    REV:    cacuguggucu-uaaaaucaguaaaacuuguacggacgguuuauaauc-gcuuaacuuuuaa---uuuaaaaguacaguuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2078.miRNA:12588	auuuuagccauuuccaacaug
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2078.miRNA:12589	auauuuuagccauuuccaaca
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2078.miRNA:12590	ugauauuuuagccauuuccaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2078.miRNA:12591	uauuuuagccauuuccaacau
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2078.miRNA:12592	uuuuagccauuuccaacaugc
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2078.miRNA:12593	gauauuuuagccauuuccaac
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2078
	uugcaccauuaauuauagagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcau
	.((((.........((((((........((((.(((.((.(((((((.(((((..(((((((.(((((((((((((.(((.(((((.......(((((((((((((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..))))))))))))))))....))))).)))))))))))))))).)))))))..))))).))))))))).))).))))........((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....))))))............)))))).(((.((....)).)))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold4004.1105.2	is_MIRNA
	VAL:	4.24	MeanVal:	92.6236426666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaa
            ++++-+++-++-+++++++-+++++--+++++++-+++++++++++++-+++-+++++-------++++++++++++++++
            ++++-+++-++|+++++++-+++++--+++++++-+++++++++++++|+++-+++++----|||++++++++++++++++
    REV:    cacuguggucu-uaaaaucaguaaaacuuguacggacgguuuauaauc-gcuuaacuuuuaa---uuuaaaaguacaguuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2079.miRNA:12594	auuuuagccauuuccaacaug
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2079.miRNA:12595	auauuuuagccauuuccaaca
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2079.miRNA:12596	ugauauuuuagccauuuccaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2079.miRNA:12597	uauuuuagccauuuccaacau
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2079.miRNA:12598	uuuuagccauuuccaacaugc
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2079.miRNA:12599	gauauuuuagccauuuccaac
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2079
	uugcaccauuaauuauagagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcau
	.((((.........((((((...((...((((.(((.((.(((((((.(((((..(((((((.(((((((((((((.(((.(((((.......(((((((((((((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..))))))))))))))))....))))).)))))))))))))))).)))))))..))))).))))))))).))).))))........((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....)))))).......))...)))))).(((.((....)).)))..)))).

###########################################################################################################################

>scaffold4004.1121.0	is_MIRNA
	VAL:	4.24	MeanVal:	92.6236426666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaa
            ++++-+++-++-+++++++-+++++--+++++++-+++++++++++++-+++-+++++-------++++++++++++++++
            ++++-+++-++|+++++++-+++++--+++++++-+++++++++++++|+++-+++++----|||++++++++++++++++
    REV:    cacuguggucu-uaaaaucaguaaaacuuguacggacgguuuauaauc-gcuuaacuuuuaa---uuuaaaaguacaguuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2080.miRNA:12600	auuuuagccauuuccaacaug
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2080.miRNA:12601	auauuuuagccauuuccaaca
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2080.miRNA:12602	ugauauuuuagccauuuccaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2080.miRNA:12603	uauuuuagccauuuccaacau
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2080.miRNA:12604	uuuuagccauuuccaacaugc
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2080.miRNA:12605	gauauuuuagccauuuccaac
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2080
	agagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucucc
	.(((((((.((.((((.(((.((.(((((((.(((((..(((((((.(((((((((((((.(((.(((((.......(((((((((((((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..))))))))))))))))....))))).)))))))))))))))).)))))))..))))).))))))))).))).))))........((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....)))))).....................)).)).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4004.1133.0	is_MIRNA
	VAL:	4.24	MeanVal:	92.6236426666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaa
            ++++-+++-++-+++++++-+++++--+++++++-+++++++++++++-+++-+++++-------++++++++++++++++
            ++++-+++-++|+++++++-+++++--+++++++-+++++++++++++|+++-+++++----|||++++++++++++++++
    REV:    cacuguggucu-uaaaaucaguaaaacuuguacggacgguuuauaauc-gcuuaacuuuuaa---uuuaaaaguacaguuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2081.miRNA:12606	auuuuagccauuuccaacaug
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2081.miRNA:12607	auauuuuagccauuuccaaca
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2081.miRNA:12608	ugauauuuuagccauuuccaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2081.miRNA:12609	uauuuuagccauuuccaacau
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2081.miRNA:12610	uuuuagccauuuccaacaugc
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2081.miRNA:12611	gauauuuuagccauuuccaac
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2081
	gugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaa
	((((.(((.((.(((((((.(((((..(((((((.(((((((((((((.(((.(((((.......(((((((((((((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..))))))))))))))))....))))).)))))))))))))))).)))))))..))))).))))))))).))).))))........((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....)))))).......(((.....(((.(((.((....)).))).)))....))).

###########################################################################################################################

>scaffold4004.1139.0	is_MIRNA
	VAL:	3.11	MeanVal:	56.5009335	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaa
            +++++-+++++--+++++++-+++++++++++++-+++-+++++-------++++++++++++++++
            +++++-+++++--+++++++-+++++++++++++|+++-+++++----|||++++++++++++++++
    REV:    aaaucaguaaaacuuguacggacgguuuauaauc-gcuuaacuuuuaa---uuuaaaaguacaguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2082.miRNA:12612	uuagccauuuccaacaugcau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2082.miRNA:12613	uagccauuuccaacaugcaug
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2082.miRNA:12614	aaauauuagaugauuugaauu
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2082.miRNA:12615	aauauuagaugauuugaauuu
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2082.miRNA:12616	caaauauuagaugauuugaau
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2082.miRNA:12617	auauuagaugauuugaauuuu
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2082
	cuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa
	.((((((((((((.(((((..(((((((.(((((((((((((.(((.(((((.......(((((((((((((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..))))))))))))))))....))))).)))))))))))))))).)))))))..))))).))))).....((((..((((......((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....))))))..(((((.......)))))))))...))))..........))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4004.1144.0	is_MIRNA
	VAL:	2.79	MeanVal:	53.8951573333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaa
            +++++++-+++++--+++++++-+++++++++++++-+++-+++++-------++++++++++++++++
            +++++++-+++++--+++++++-+++++++++++++|+++-+++++----|||++++++++++++++++
    REV:    uaaaaucaguaaaacuuguacggacgguuuauaauc-gcuuaacuuuuaa---uuuaaaaguacaguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083.miRNA:12618	uuuuagccauuuccaacaugc
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083.miRNA:12619	uuuagccauuuccaacaugca
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083.miRNA:12620	uuagccauuuccaacaugcau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083.miRNA:12621	uagccauuuccaacaugcaug
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083.miRNA:12622	aaauauuagaugauuugaauu
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083.miRNA:12623	aauauuagaugauuugaauuu
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083
	uauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu
	.(((((((.(((((..(((((((.(((((((((((((.(((.(((((.......(((((((((((((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..))))))))))))))))....))))).)))))))))))))))).)))))))..))))).)))))))...((((..((((......((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....))))))..(((((.......)))))))))...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold4004.1160.0	is_MIRNA
	VAL:	675.50	MeanVal:	14820.364688	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auguucaaaaugacuaaaauucu-ggugucacaaucuuaagccuuucau-auaauagucaaaugaaguuaaaaaa-ac--uuauu---guuca
            +++++----+++++++-------|+++-+++---------++++++---|+++++-++++++++++++++++---|++||+++++|||+++++
            +++++----+++++++--------+++-+++-------||++++++----+++++-++++++++++++++++----++--+++++---+++++
    REV:    uacaaccucuacugauguuuuauuucaaaguaauaaca--uggagauauuuauuaccaguuuacuucaauuuaaaguguaaaugaaaccaagu
                                                               *********************	52:::72	50--70	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2084.miRNA:12624	uaauagucaaaugaaguuaaa
                                                              *********************	51:::71	49--69	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2084.miRNA:12625	auaauagucaaaugaaguuaa
                                                                *********************	53:::73	51--71	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2084.miRNA:12626	aauagucaaaugaaguuaaaa
                                                             *********************	50:::70	49--68	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2084.miRNA:12627	-auaauagucaaaugaaguua
                                                            *********************	49:::69	48--67	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2084.miRNA:12628	u-auaauagucaaaugaaguu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2084.miRNA:12629	guucaaaaugacuaaaauucu
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2084
	aacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcauguc
	.((((((.(((((((((((((.(((.(((((.......(((((((((((((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..))))))))))))))))....))))).))))))))))))))))...(((((....(((((((.......(((.(((.........((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....)))))).......))).)))........)))))))....))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4004.1167.0	is_MIRNA
	VAL:	408.52	MeanVal:	8962.91783	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcauguucaaaaugacuaaaauucu-ggugucacaaucuuaagccuuucau-auaauagucaaaugaaguuaaaaaa-ac--uuauu---guuca
            +++++++----+++++++-------|+++-+++---------++++++---|+++++-++++++++++++++++---|++||+++++|||+++++
            +++++++----+++++++--------+++-+++-------||++++++----+++++-++++++++++++++++----++--+++++---+++++
    REV:    cguacaaccucuacugauguuuuauuucaaaguaauaaca--uggagauauuuauuaccaguuuacuucaauuuaaaguguaaaugaaaccaagu
                                                                 *********************	54:::74	52--72	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2085.miRNA:12630	uaauagucaaaugaaguuaaa
                                                                *********************	53:::73	51--71	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2085.miRNA:12631	auaauagucaaaugaaguuaa
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2085.miRNA:12632	aauagucaaaugaaguuaaaa
                                                               *********************	52:::72	51--70	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2085.miRNA:12633	-auaauagucaaaugaaguua
                                                              *********************	51:::71	50--69	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2085.miRNA:12634	u-auaauagucaaaugaaguu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2085.miRNA:12635	guucaaaaugacuaaaauucu
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2085
	augucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugca
	.(((((((((((((.(((.(((((.......(((((((((((((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..))))))))))))))))....))))).)))))))))))))))).(((((((....(((((((.......(((.(((.........((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....)))))).......))).)))........)))))))....))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4004.1183.0	is_MIRNA
	VAL:	59.28	MeanVal:	1300.576872	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucu-ggugucacaaucuuaagccuuucau-auaauagucaaaugaaguuaaaaaa-ac--uuauu---guuca
            +++++++++++++-+++++++----+++++++-------|+++-+++---------++++++---|+++++-++++++++++++++++---|++||+++++|||+++++
            +++++++++++++-+++++++----+++++++--------+++-+++-------||++++++----+++++-++++++++++++++++----++--+++++---+++++
    REV:    gauuauaaacuguacguacaaccucuacugauguuuuauuucaaaguaauaaca--uggagauauuuauuaccaguuuacuucaauuuaaaguguaaaugaaaccaagu
                                                                               *********************	68:::88	66--86	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2086.miRNA:12636	uaauagucaaaugaaguuaaa
                                                                              *********************	67:::87	65--85	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2086.miRNA:12637	auaauagucaaaugaaguuaa
                                                                                *********************	69:::89	67--87	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2086.miRNA:12638	aauagucaaaugaaguuaaaa
                                                                             *********************	66:::86	65--84	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2086.miRNA:12639	-auaauagucaaaugaaguua
                                                                            *********************	65:::85	64--83	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2086.miRNA:12640	u-auaauagucaaaugaaguu
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2086.miRNA:12641	guucaaaaugacuaaaauucu
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2086
	gauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag
	((.(((((.......(((((((((((((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..))))))))))))))))....))))).)).(((((((((((((.(((((((....(((((((.......(((.(((.........((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....)))))).......))).)))........)))))))....))))))).)))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold4004.1185.0	is_MIRNA
	VAL:	59.28	MeanVal:	1300.576872	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucu-ggugucacaaucuuaagccuuucau-auaauagucaaaugaaguuaaaaaa-ac--uuauu---guuca
            +++++++++++++-+++++++----+++++++-------|+++-+++---------++++++---|+++++-++++++++++++++++---|++||+++++|||+++++
            +++++++++++++-+++++++----+++++++--------+++-+++-------||++++++----+++++-++++++++++++++++----++--+++++---+++++
    REV:    gauuauaaacuguacguacaaccucuacugauguuuuauuucaaaguaauaaca--uggagauauuuauuaccaguuuacuucaauuuaaaguguaaaugaaaccaagu
                                                                               *********************	68:::88	66--86	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2087.miRNA:12642	uaauagucaaaugaaguuaaa
                                                                              *********************	67:::87	65--85	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2087.miRNA:12643	auaauagucaaaugaaguuaa
                                                                                *********************	69:::89	67--87	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2087.miRNA:12644	aauagucaaaugaaguuaaaa
                                                                             *********************	66:::86	65--84	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2087.miRNA:12645	-auaauagucaaaugaaguua
                                                                            *********************	65:::85	64--83	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2087.miRNA:12646	u-auaauagucaaaugaaguu
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2087.miRNA:12647	guucaaaaugacuaaaauucu
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2087
	uuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag
	.(((((.......(((((((((((((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..))))))))))))))))....)))))....(((((((((((((.(((((((....(((((((.......(((.(((.........((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....)))))).......))).)))........)))))))....))))))).)))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold4004.1188.0	is_MIRNA
	VAL:	59.28	MeanVal:	1300.576872	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucu-ggugucacaaucuuaagccuuucau-auaauagucaaaugaaguuaaaaaa-ac--uuauu---guuca
            +++++++++++++-+++++++----+++++++-------|+++-+++---------++++++---|+++++-++++++++++++++++---|++||+++++|||+++++
            +++++++++++++-+++++++----+++++++--------+++-+++-------||++++++----+++++-++++++++++++++++----++--+++++---+++++
    REV:    gauuauaaacuguacguacaaccucuacugauguuuuauuucaaaguaauaaca--uggagauauuuauuaccaguuuacuucaauuuaaaguguaaaugaaaccaagu
                                                                               *********************	68:::88	66--86	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2088.miRNA:12648	uaauagucaaaugaaguuaaa
                                                                              *********************	67:::87	65--85	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2088.miRNA:12649	auaauagucaaaugaaguuaa
                                                                                *********************	69:::89	67--87	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2088.miRNA:12650	aauagucaaaugaaguuaaaa
                                                                             *********************	66:::86	65--84	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2088.miRNA:12651	-auaauagucaaaugaaguua
                                                                            *********************	65:::85	64--83	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2088.miRNA:12652	u-auaauagucaaaugaaguu
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2088.miRNA:12653	guucaaaaugacuaaaauucu
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2088
	gaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag
	(((((.....(((((((((((((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..)))))))))))))))).......))))).(((((((((((((.(((((((....(((((((.......(((.(((.........((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....)))))).......))).)))........)))))))....))))))).)))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold4004.119.0	is_MIRNA
	VAL:	3.54	MeanVal:	61.5328381666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaa
            +++++-+++++--+++++++-+++++++++++++-+++-+++++-------++++++++++++++++
            +++++-+++++--+++++++-+++++++++++++|+++-+++++----|||++++++++++++++++
    REV:    aaaucaguaaaacuuguacggacgguuuauaauc-gcuuaacuuuuaa---uuuaaaaguacaguuu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089.miRNA:12654	aaauauuagaugauuugaauu
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089.miRNA:12655	aauauuagaugauuugaauuu
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089.miRNA:12656	caaauauuagaugauuugaau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089.miRNA:12657	uuagccguuuccaacaugcau
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089.miRNA:12658	auauuagaugauuugaauuuu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089.miRNA:12659	uagccguuuccaacaugcaug
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089
	cuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa
	.((((((((((((.(((((..(((((((.(((((((((((((.(((.(((((.......(((((((((((((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..))))))))))))))))....))))).)))))))))))))))).)))))))..))))).))))).....((((..((((......((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....))))))..(((((.......)))))))))...))))..........))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4004.1197.0	is_MIRNA
	VAL:	59.28	MeanVal:	1300.576872	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucu-ggugucacaaucuuaagccuuucau-auaauagucaaaugaaguuaaaaaa-ac--uuauu---guuca
            +++++++++++++-+++++++----+++++++-------|+++-+++---------++++++---|+++++-++++++++++++++++---|++||+++++|||+++++
            +++++++++++++-+++++++----+++++++--------+++-+++-------||++++++----+++++-++++++++++++++++----++--+++++---+++++
    REV:    gauuauaaacuguacguacaaccucuacugauguuuuauuucaaaguaauaaca--uggagauauuuauuaccaguuuacuucaauuuaaaguguaaaugaaaccaagu
                                                                               *********************	68:::88	66--86	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2090.miRNA:12660	uaauagucaaaugaaguuaaa
                                                                              *********************	67:::87	65--85	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2090.miRNA:12661	auaauagucaaaugaaguuaa
                                                                                *********************	69:::89	67--87	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2090.miRNA:12662	aauagucaaaugaaguuaaaa
                                                                             *********************	66:::86	65--84	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2090.miRNA:12663	-auaauagucaaaugaaguua
                                                                            *********************	65:::85	64--83	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2090.miRNA:12664	u-auaauagucaaaugaaguu
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2090.miRNA:12665	guucaaaaugacuaaaauucu
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2090
	gaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag
	.(((((((((((((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..)))))))))))))))).............(((((((((((((.(((((((....(((((((.......(((.(((.........((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....)))))).......))).)))........)))))))....))))))).)))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold4004.124.0	is_MIRNA
	VAL:	3.14	MeanVal:	56.086254	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaa
            +++++++-+++++--+++++++-+++++++++++++-+++-+++++-------++++++++++++++++
            +++++++-+++++--+++++++-+++++++++++++|+++-+++++----|||++++++++++++++++
    REV:    uaaaaucaguaaaacuuguacggacgguuuauaauc-gcuuaacuuuuaa---uuuaaaaguacaguuu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091.miRNA:12666	uuuuagccguuuccaacaugc
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091.miRNA:12667	aaauauuagaugauuugaauu
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091.miRNA:12668	aauauuagaugauuugaauuu
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091.miRNA:12669	caaauauuagaugauuugaau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091.miRNA:12670	uuuagccguuuccaacaugca
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091.miRNA:12671	uuagccguuuccaacaugcau
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091
	uauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu
	.(((((((.(((((..(((((((.(((((((((((((.(((.(((((.......(((((((((((((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..))))))))))))))))....))))).)))))))))))))))).)))))))..))))).)))))))...((((..((((......((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....))))))..(((((.......)))))))))...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold4004.1283.0	is_MIRNA
	VAL:	59.28	MeanVal:	1300.576872	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucu-ggugucacaaucuuaagccuuucau-auaauagucaaaugaaguuaaaaaa-ac--uuauu---guuca
            +++++++++++++-+++++++----+++++++-------|+++-+++---------++++++---|+++++-++++++++++++++++---|++||+++++|||+++++
            +++++++++++++-+++++++----+++++++--------+++-+++-------||++++++----+++++-++++++++++++++++----++--+++++---+++++
    REV:    gauuauaaacuguacguacaaccucuacugauguuuuauuucaaaguaauaaca--uggagauauuuauuaccaguuuacuucaauuuaaaguguaaaugaaaccaagu
                                                                               *********************	68:::88	66--86	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2092.miRNA:12672	uaauagucaaaugaaguuaaa
                                                                              *********************	67:::87	65--85	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2092.miRNA:12673	auaauagucaaaugaaguuaa
                                                                                *********************	69:::89	67--87	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2092.miRNA:12674	aauagucaaaugaaguuaaaa
                                                                             *********************	66:::86	65--84	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2092.miRNA:12675	-auaauagucaaaugaaguua
                                                                            *********************	65:::85	64--83	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2092.miRNA:12676	u-auaauagucaaaugaaguu
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2092.miRNA:12677	guucaaaaugacuaaaauucu
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2092
	gcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag
	.(((((((((((((.(((((((....(((((((.......(((.(((.........((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....)))))).......))).)))........)))))))....))))))).)))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold4004.157.0	is_MIRNA
	VAL:	66.82	MeanVal:	1466.10759	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucu-ggugucacaaucuuaagccuuucau-auaauagucaaaugaaguuaaaaaa-ac--uuauu---guuca
            ++++++++++++++-+++++++----+++++++-------|+++-+++---------++++++---|+++++-++++++++++++++++---|++||+++++|||+++++
            ++++++++++++++-+++++++----+++++++--------+++-+++-------||++++++----+++++-++++++++++++++++----++--+++++---+++++
    REV:    cgauuauaaacuguacguacaaccucuacugauguuuuauuucaaaguaauaaca--uggagauauuuauuaccaguuuacuucaauuuaaaguguaaaugaaaccaagu
                                                                                *********************	69:::89	67--87	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2093.miRNA:12678	uaauagucaaaugaaguuaaa
                                                                               *********************	68:::88	66--86	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2093.miRNA:12679	auaauagucaaaugaaguuaa
                                                                                 *********************	70:::90	68--88	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2093.miRNA:12680	aauagucaaaugaaguuaaaa
                                                                              *********************	67:::87	66--85	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2093.miRNA:12681	-auaauagucaaaugaaguua
                                                                             *********************	66:::86	65--84	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2093.miRNA:12682	u-auaauagucaaaugaaguu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2093.miRNA:12683	guucaaaaugacuaaaauucu
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2093
	uuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaauuucuau
	.((((...((((((.......(((((((((((((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..))))))))))))))))............((((((((((((((.(((((((....(((((((.......(((.(((.........((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....)))))).......))).)))........)))))))....))))))).))))))))))))))....))))))...)))).

###########################################################################################################################

>scaffold4004.164.0	is_MIRNA
	VAL:	66.82	MeanVal:	1466.10759	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucu-ggugucacaaucuuaagccuuucau-auaauagucaaaugaaguuaaaaaa-ac--uuauu---guuca
            ++++++++++++++-+++++++----+++++++-------|+++-+++---------++++++---|+++++-++++++++++++++++---|++||+++++|||+++++
            ++++++++++++++-+++++++----+++++++--------+++-+++-------||++++++----+++++-++++++++++++++++----++--+++++---+++++
    REV:    cgauuauaaacuguacguacaaccucuacugauguuuuauuucaaaguaauaaca--uggagauauuuauuaccaguuuacuucaauuuaaaguguaaaugaaaccaagu
                                                                                *********************	69:::89	67--87	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2094.miRNA:12684	uaauagucaaaugaaguuaaa
                                                                               *********************	68:::88	66--86	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2094.miRNA:12685	auaauagucaaaugaaguuaa
                                                                                 *********************	70:::90	68--88	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2094.miRNA:12686	aauagucaaaugaaguuaaaa
                                                                              *********************	67:::87	66--85	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2094.miRNA:12687	-auaauagucaaaugaaguua
                                                                             *********************	66:::86	65--84	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2094.miRNA:12688	u-auaauagucaaaugaaguu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2094.miRNA:12689	guucaaaaugacuaaaauucu
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2094
	auuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaa
	.((((((.......(((((((((((((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..))))))))))))))))............((((((((((((((.(((((((....(((((((.......(((.(((.........((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....)))))).......))).)))........)))))))....))))))).))))))))))))))....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4004.168.0	is_MIRNA
	VAL:	66.82	MeanVal:	1466.10759	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucu-ggugucacaaucuuaagccuuucau-auaauagucaaaugaaguuaaaaaa-ac--uuauu---guuca
            ++++++++++++++-+++++++----+++++++-------|+++-+++---------++++++---|+++++-++++++++++++++++---|++||+++++|||+++++
            ++++++++++++++-+++++++----+++++++--------+++-+++-------||++++++----+++++-++++++++++++++++----++--+++++---+++++
    REV:    cgauuauaaacuguacguacaaccucuacugauguuuuauuucaaaguaauaaca--uggagauauuuauuaccaguuuacuucaauuuaaaguguaaaugaaaccaagu
                                                                                *********************	69:::89	67--87	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2095.miRNA:12690	uaauagucaaaugaaguuaaa
                                                                               *********************	68:::88	66--86	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2095.miRNA:12691	auaauagucaaaugaaguuaa
                                                                                 *********************	70:::90	68--88	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2095.miRNA:12692	aauagucaaaugaaguuaaaa
                                                                              *********************	67:::87	66--85	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2095.miRNA:12693	-auaauagucaaaugaaguua
                                                                             *********************	66:::86	65--84	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2095.miRNA:12694	u-auaauagucaaaugaaguu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2095.miRNA:12695	guucaaaaugacuaaaauucu
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2095
	gaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaauuucu
	(((..((((((((((((((((((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..))))))))))))................((((((((((((((.(((((((....(((((((.......(((.(((.........((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....)))))).......))).)))........)))))))....))))))).))))))))))))))..))))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4004.172.0	is_MIRNA
	VAL:	66.82	MeanVal:	1466.10759	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucu-ggugucacaaucuuaagccuuucau-auaauagucaaaugaaguuaaaaaa-ac--uuauu---guuca
            ++++++++++++++-+++++++----+++++++-------|+++-+++---------++++++---|+++++-++++++++++++++++---|++||+++++|||+++++
            ++++++++++++++-+++++++----+++++++--------+++-+++-------||++++++----+++++-++++++++++++++++----++--+++++---+++++
    REV:    cgauuauaaacuguacguacaaccucuacugauguuuuauuucaaaguaauaaca--uggagauauuuauuaccaguuuacuucaauuuaaaguguaaaugaaaccaagu
                                                                                *********************	69:::89	67--87	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2096.miRNA:12696	uaauagucaaaugaaguuaaa
                                                                               *********************	68:::88	66--86	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2096.miRNA:12697	auaauagucaaaugaaguuaa
                                                                                 *********************	70:::90	68--88	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2096.miRNA:12698	aauagucaaaugaaguuaaaa
                                                                              *********************	67:::87	66--85	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2096.miRNA:12699	-auaauagucaaaugaaguua
                                                                             *********************	66:::86	65--84	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2096.miRNA:12700	u-auaauagucaaaugaaguu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2096.miRNA:12701	guucaaaaugacuaaaauucu
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2096
	uuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaau
	.((((((((((((((((((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..))))))))))))................((((((((((((((.(((((((....(((((((.......(((.(((.........((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....)))))).......))).)))........)))))))....))))))).))))))))))))))..))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4004.177.0	is_MIRNA
	VAL:	66.82	MeanVal:	1466.10759	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucu-ggugucacaaucuuaagccuuucau-auaauagucaaaugaaguuaaaaaa-ac--uuauu---guuca
            ++++++++++++++-+++++++----+++++++-------|+++-+++---------++++++---|+++++-++++++++++++++++---|++||+++++|||+++++
            ++++++++++++++-+++++++----+++++++--------+++-+++-------||++++++----+++++-++++++++++++++++----++--+++++---+++++
    REV:    cgauuauaaacuguacguacaaccucuacugauguuuuauuucaaaguaauaaca--uggagauauuuauuaccaguuuacuucaauuuaaaguguaaaugaaaccaagu
                                                                                *********************	69:::89	67--87	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2097.miRNA:12702	uaauagucaaaugaaguuaaa
                                                                               *********************	68:::88	66--86	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2097.miRNA:12703	auaauagucaaaugaaguuaa
                                                                                 *********************	70:::90	68--88	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2097.miRNA:12704	aauagucaaaugaaguuaaaa
                                                                              *********************	67:::87	66--85	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2097.miRNA:12705	-auaauagucaaaugaaguua
                                                                             *********************	66:::86	65--84	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2097.miRNA:12706	u-auaauagucaaaugaaguu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2097.miRNA:12707	guucaaaaugacuaaaauucu
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2097
	gaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu
	.(((((((((((((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..))))))))))))))))............((((((((((((((.(((((((....(((((((.......(((.(((.........((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....)))))).......))).)))........)))))))....))))))).)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4004.1799.0	is_MIRNA
	VAL:	83.91	MeanVal:	1359.20376983333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucu-aacaugcauguuaaauauuaguuuauuucaaaauuuugaaauuuucaggucaaaaugacucauuuucauaagu
            +++|+++++++-+++++++++++++--+++++-++++++------++++++-++++-------+++-+++++-++++
            +++-+++++++-+++++++++++++-|+++++-++++++---|||++++++-++++------|+++-+++++|++++
    REV:    aggcuuguacgaacgguuuauaaucu-gugaacuuuuaauua---aaaaguacaguguuccc-aguuaaagu-uuca
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098.miRNA:12708	aaauauuaguuuauuucaaaa
                             *********************	18:::38	17--37	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098.miRNA:12709	aauauuaguuuauuucaaaau
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098.miRNA:12710	auauuaguuuauuucaaaauu
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098.miRNA:12711	auuaguuuauuucaaaauuuu
                               *********************	20:::40	19--39	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098.miRNA:12712	uauuaguuuauuucaaaauuu
                *********************	5:::25	4--24	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098.miRNA:12713	aacaugcauguuaaauauuag
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098
	cucuaacaugcauguuaaauauuaguuuauuucaaaauuuugaaauuuucaggucaaaaugacucauuuucauaaguuaagacuuugaaauugacccuugugacaugaaaaauuaauuuucaagugucuaauauuuggcaagcauguucggaa
	.((((((((((.(((((((((((((..(((((.((((((......((((((.((((.......(((.(((((.((((....))))))))).)))......)))).))))))...)))))).))))).))))))))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4004.188.0	is_MIRNA
	VAL:	66.82	MeanVal:	1466.10759	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucu-ggugucacaaucuuaagccuuucau-auaauagucaaaugaaguuaaaaaa-ac--uuauu---guuca
            ++++++++++++++-+++++++----+++++++-------|+++-+++---------++++++---|+++++-++++++++++++++++---|++||+++++|||+++++
            ++++++++++++++-+++++++----+++++++--------+++-+++-------||++++++----+++++-++++++++++++++++----++--+++++---+++++
    REV:    cgauuauaaacuguacguacaaccucuacugauguuuuauuucaaaguaauaaca--uggagauauuuauuaccaguuuacuucaauuuaaaguguaaaugaaaccaagu
                                                                                *********************	69:::89	67--87	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2099.miRNA:12714	uaauagucaaaugaaguuaaa
                                                                               *********************	68:::88	66--86	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2099.miRNA:12715	auaauagucaaaugaaguuaa
                                                                                 *********************	70:::90	68--88	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2099.miRNA:12716	aauagucaaaugaaguuaaaa
                                                                              *********************	67:::87	66--85	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2099.miRNA:12717	-auaauagucaaaugaaguua
                                                                             *********************	66:::86	65--84	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2099.miRNA:12718	u-auaauagucaaaugaaguu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2099.miRNA:12719	guucaaaaugacuaaaauucu
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2099
	gucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu
	(((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..)))))).(((((((...)))))))....((((((((((((((.(((((((....(((((((.......(((.(((.........((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....)))))).......))).)))........)))))))....))))))).)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4004.232.0	is_MIRNA
	VAL:	66.82	MeanVal:	1466.10759	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucu-ggugucacaaucuuaagccuuucau-auaauagucaaaugaaguuaaaaaa-ac--uuauu---guuca
            ++++++++++++++-+++++++----+++++++-------|+++-+++---------++++++---|+++++-++++++++++++++++---|++||+++++|||+++++
            ++++++++++++++-+++++++----+++++++--------+++-+++-------||++++++----+++++-++++++++++++++++----++--+++++---+++++
    REV:    cgauuauaaacuguacguacaaccucuacugauguuuuauuucaaaguaauaaca--uggagauauuuauuaccaguuuacuucaauuuaaaguguaaaugaaaccaagu
                                                                                *********************	69:::89	67--87	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2100.miRNA:12720	uaauagucaaaugaaguuaaa
                                                                               *********************	68:::88	66--86	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2100.miRNA:12721	auaauagucaaaugaaguuaa
                                                                                 *********************	70:::90	68--88	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2100.miRNA:12722	aauagucaaaugaaguuaaaa
                                                                              *********************	67:::87	66--85	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2100.miRNA:12723	-auaauagucaaaugaaguua
                                                                             *********************	66:::86	65--84	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2100.miRNA:12724	u-auaauagucaaaugaaguu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2100.miRNA:12725	guucaaaaugacuaaaauucu
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2100
	cauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaauu
	.(((((((..(((((((...)))))))....((((((((((((((.(((((((....(((((((.......(((.(((.........((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....)))))).......))).)))........)))))))....))))))).)))))))))))))).....))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4004.241.0	is_MIRNA
	VAL:	66.82	MeanVal:	1466.10759	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucu-ggugucacaaucuuaagccuuucau-auaauagucaaaugaaguuaaaaaa-ac--uuauu---guuca
            ++++++++++++++-+++++++----+++++++-------|+++-+++---------++++++---|+++++-++++++++++++++++---|++||+++++|||+++++
            ++++++++++++++-+++++++----+++++++--------+++-+++-------||++++++----+++++-++++++++++++++++----++--+++++---+++++
    REV:    cgauuauaaacuguacguacaaccucuacugauguuuuauuucaaaguaauaaca--uggagauauuuauuaccaguuuacuucaauuuaaaguguaaaugaaaccaagu
                                                                                *********************	69:::89	67--87	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2101.miRNA:12726	uaauagucaaaugaaguuaaa
                                                                               *********************	68:::88	66--86	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2101.miRNA:12727	auaauagucaaaugaaguuaa
                                                                                 *********************	70:::90	68--88	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2101.miRNA:12728	aauagucaaaugaaguuaaaa
                                                                              *********************	67:::87	66--85	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2101.miRNA:12729	-auaauagucaaaugaaguua
                                                                             *********************	66:::86	65--84	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2101.miRNA:12730	u-auaauagucaaaugaaguu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2101.miRNA:12731	guucaaaaugacuaaaauucu
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2101
	augaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu
	.(((((((...)))))))....((((((((((((((.(((((((....(((((((.......(((.(((.........((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....)))))).......))).)))........)))))))....))))))).)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4004.262.0	is_MIRNA
	VAL:	66.82	MeanVal:	1466.10759	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucu-ggugucacaaucuuaagccuuucau-auaauagucaaaugaaguuaaaaaa-ac--uuauu---guuca
            ++++++++++++++-+++++++----+++++++-------|+++-+++---------++++++---|+++++-++++++++++++++++---|++||+++++|||+++++
            ++++++++++++++-+++++++----+++++++--------+++-+++-------||++++++----+++++-++++++++++++++++----++--+++++---+++++
    REV:    cgauuauaaacuguacguacaaccucuacugauguuuuauuucaaaguaauaaca--uggagauauuuauuaccaguuuacuucaauuuaaaguguaaaugaaaccaagu
                                                                                *********************	69:::89	67--87	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2102.miRNA:12732	uaauagucaaaugaaguuaaa
                                                                               *********************	68:::88	66--86	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2102.miRNA:12733	auaauagucaaaugaaguuaa
                                                                                 *********************	70:::90	68--88	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2102.miRNA:12734	aauagucaaaugaaguuaaaa
                                                                              *********************	67:::87	66--85	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2102.miRNA:12735	-auaauagucaaaugaaguua
                                                                             *********************	66:::86	65--84	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2102.miRNA:12736	u-auaauagucaaaugaaguu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2102.miRNA:12737	guucaaaaugacuaaaauucu
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2102
	cgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu
	.((((((((((((((.(((((((....(((((((.......(((.(((.........((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....)))))).......))).)))........)))))))....))))))).)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4004.57.0	is_MIRNA
	VAL:	4.98	MeanVal:	96.659166	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaa
            +++-++-+++++++-+++++--+++++++-+++++++++++++-+++-+++++-------++++++++++++++++
            +++-++|+++++++-+++++--+++++++-+++++++++++++|+++-+++++----|||++++++++++++++++
    REV:    uggucu-uaaaaucaguaaaacuuguacggacgguuuauaauc-gcuuaacuuuuaa---uuuaaaaguacaguuu
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2103.miRNA:12738	auuuuagccguuuccaacaug
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2103.miRNA:12739	auauuuuagccguuuccaaca
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2103.miRNA:12740	ugauauuuuagccguuuccaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2103.miRNA:12741	uauuuuagccguuuccaacau
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2103.miRNA:12742	uuuuagccguuuccaacaugc
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2103.miRNA:12743	aaauauuagaugauuugaauu
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2103
	gacaaaguaaaagugauuuuuaacaucauuucaccauuaacuauaaagguacaauggucaaacuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcauguca
	.((((((((((.(((((.......((((((..(((.(((....))).)))..))))))...(((.((.(((((((.(((((..(((((((.(((((((((((((.(((.(((((.......(((((((((((((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..))))))))))))))))....))))).)))))))))))))))).)))))))..))))).))))))))).))))))))........((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....)))))).............)))))))))).......................

###########################################################################################################################

>scaffold4004.88.0	is_MIRNA
	VAL:	3.54	MeanVal:	61.5328381666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaa
            +++++-+++++--+++++++-+++++++++++++-+++-+++++-------++++++++++++++++
            +++++-+++++--+++++++-+++++++++++++|+++-+++++----|||++++++++++++++++
    REV:    aaaucaguaaaacuuguacggacgguuuauaauc-gcuuaacuuuuaa---uuuaaaaguacaguuu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104.miRNA:12744	aaauauuagaugauuugaauu
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104.miRNA:12745	aauauuagaugauuugaauuu
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104.miRNA:12746	caaauauuagaugauuugaau
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104.miRNA:12747	uuagccguuuccaacaugcau
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104.miRNA:12748	auauuagaugauuugaauuuu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104.miRNA:12749	uagccguuuccaacaugcaug
>>scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104
	caccauuaacuauaaagguacaauggucaaacuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa
	.((((((.(((.....)))..)))))).....((((((((((((.(((((..(((((((.(((((((((((((.(((.(((((.......(((((((((((((((((((((.....))))).((((((.((....))..))))))..))))))))))))))))....))))).)))))))))))))))).)))))))..))))).))))).....((((..((((......((((((...(((((.((((((((((((((((...((((((((((((.........)))))...)))))..))....)))))))))))))))).)))))....))))))..(((((.......)))))))))...))))..........))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4046.276.1	is_MIRNA
	VAL:	23.58	MeanVal:	206.462059666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacgu
            +++-++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
            +++-++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
    REV:    ucagccgcacggcugccggggaggaaacguuagccgua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2105.miRNA:12750	ggcaccugcuucgcagucaac
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2105.miRNA:12751	cggcaccugcuucgcagucaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2105.miRNA:12752	caccugcuucgcagucaacgu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2105.miRNA:12753	acggcaccugcuucgcaguca
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2105.miRNA:12754	gcaccugcuucgcagucaacg
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2105.miRNA:12755	gacggcaccugcuucgcaguc
>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2105
	augucucaugauaggguauucuauuuguuagauuuucuuuauuuguaggguuuaggguuuagaaaaacuacacgguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacguuaaaugccgauugcaaaggaggggccgucggcacgccgacuaaucgcccgaauaaaggagaaagcggguucuuggaagagacgaguuauuaagcucaaccgcuagaaugca
	.((((....))))..(((((((..........((((((((((((...((((....(((((....)))))....(((.((((((((((((((.(((.(((.((((((..(((...)))..)))))).))).))).)))))))))))))).)))....)))))))))))))))).(((((..((((....)))).(((((....)))))..)))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4046.291.1	is_MIRNA
	VAL:	23.58	MeanVal:	206.462059666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacgu
            +++-++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
            +++-++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
    REV:    ucagccgcacggcugccggggaggaaacguuagccgua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2106.miRNA:12756	ggcaccugcuucgcagucaac
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2106.miRNA:12757	cggcaccugcuucgcagucaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2106.miRNA:12758	caccugcuucgcagucaacgu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2106.miRNA:12759	acggcaccugcuucgcaguca
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2106.miRNA:12760	gcaccugcuucgcagucaacg
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2106.miRNA:12761	gacggcaccugcuucgcaguc
>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2106
	guauucuauuuguuagauuuucuuuauuuguaggguuuaggguuuagaaaaacuacacgguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacguuaaaugccgauugcaaaggaggggccgucggcacgccgacuaaucgcccgaauaaaggagaaagcggguucuuggaagagacgaguuauuaagcucaaccgcuagaaugca
	(((((((..........((((((((((((...((((....(((((....)))))....(((.((((((((((((((.(((.(((.((((((..(((...)))..)))))).))).))).)))))))))))))).)))....)))))))))))))))).(((((..((((....)))).(((((....)))))..)))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4046.300.0	is_MIRNA
	VAL:	31.21	MeanVal:	273.292064	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacgu
            ++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
            ++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
    REV:    ccgcacggcugccggggaggaaacguuagccgua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2107.miRNA:12762	ggcaccugcuucgcagucaac
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2107.miRNA:12763	cggcaccugcuucgcagucaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2107.miRNA:12764	caccugcuucgcagucaacgu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2107.miRNA:12765	acggcaccugcuucgcaguca
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2107.miRNA:12766	gcaccugcuucgcagucaacg
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2107.miRNA:12767	gacggcaccugcuucgcaguc
>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2107
	uuguuagauuuucuuuauuuguaggguuuaggguuuagaaaaacuacacgguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacguuaaaugccgauugcaaaggaggggccgucggcacgccgacuaaucgcccgaauaaaggagaaagcggguucuuggaagagacgaguuauuaagcucaaccgcuagaaugcau
	.(((....((((((((((((...((((((((.((.(((.....))).))....((((((((((((((.(((.(((.((((((..(((...)))..)))))).))).))).))))))))))))))..))))..)))))))))))))))).(((((..((((....)))).(((((....)))))..))))).....))).

###########################################################################################################################

>scaffold4046.300.1	is_MIRNA
	VAL:	23.58	MeanVal:	206.462059666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacgu
            +++-++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
            +++-++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
    REV:    ucagccgcacggcugccggggaggaaacguuagccgua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2108.miRNA:12768	ggcaccugcuucgcagucaac
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2108.miRNA:12769	cggcaccugcuucgcagucaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2108.miRNA:12770	caccugcuucgcagucaacgu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2108.miRNA:12771	acggcaccugcuucgcaguca
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2108.miRNA:12772	gcaccugcuucgcagucaacg
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2108.miRNA:12773	gacggcaccugcuucgcaguc
>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2108
	uuguuagauuuucuuuauuuguaggguuuaggguuuagaaaaacuacacgguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacguuaaaugccgauugcaaaggaggggccgucggcacgccgacuaaucgcccgaauaaaggagaaagcggguucuuggaagagacgaguuauuaagcucaaccgcuagaaugcau
	.(((....((((((((((((...((((....(((((....)))))....(((.((((((((((((((.(((.(((.((((((..(((...)))..)))))).))).))).)))))))))))))).)))....)))))))))))))))).(((((..((((....)))).(((((....)))))..))))).....))).

###########################################################################################################################

>scaffold4046.300.2	is_MIRNA
	VAL:	31.21	MeanVal:	273.292064	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacgu
            ++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
            ++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
    REV:    ccgcacggcugccggggaggaaacguuagccgua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2109.miRNA:12774	ggcaccugcuucgcagucaac
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2109.miRNA:12775	cggcaccugcuucgcagucaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2109.miRNA:12776	caccugcuucgcagucaacgu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2109.miRNA:12777	acggcaccugcuucgcaguca
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2109.miRNA:12778	gcaccugcuucgcagucaacg
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2109.miRNA:12779	gacggcaccugcuucgcaguc
>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2109
	uuguuagauuuucuuuauuuguaggguuuaggguuuagaaaaacuacacgguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacguuaaaugccgauugcaaaggaggggccgucggcacgccgacuaaucgcccgaauaaaggagaaagcggguucuuggaagagacgaguuauuaagcucaaccgcuagaaugcau
	........((((((((((((...((((((((.((.(((.....))).))....((((((((((((((.(((.(((.((((((..(((...)))..)))))).))).))).))))))))))))))..))))..)))))))))))))))).(((((..((((....)))).(((((....)))))..))))).........

###########################################################################################################################

>scaffold4046.307.0	is_MIRNA
	VAL:	31.21	MeanVal:	273.292064	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacgu
            ++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
            ++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
    REV:    ccgcacggcugccggggaggaaacguuagccgua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2110.miRNA:12780	ggcaccugcuucgcagucaac
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2110.miRNA:12781	cggcaccugcuucgcagucaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2110.miRNA:12782	caccugcuucgcagucaacgu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2110.miRNA:12783	acggcaccugcuucgcaguca
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2110.miRNA:12784	gcaccugcuucgcagucaacg
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2110.miRNA:12785	gacggcaccugcuucgcaguc
>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2110
	auuuucuuuauuuguaggguuuaggguuuagaaaaacuacacgguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacguuaaaugccgauugcaaaggaggggccgucggcacgccgacuaaucgcccgaauaaaggagaaagcggguucuuggaagagacgaguuauuaagcucaaccgcua
	.((((((((((((...((((((((.((.(((.....))).))....((((((((((((((.(((.(((.((((((..(((...)))..)))))).))).))).))))))))))))))..))))..)))))))))))))))).(((((..((((....)))).(((((....)))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4046.307.1	is_MIRNA
	VAL:	23.58	MeanVal:	206.462059666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacgu
            +++-++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
            +++-++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
    REV:    ucagccgcacggcugccggggaggaaacguuagccgua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2111.miRNA:12786	ggcaccugcuucgcagucaac
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2111.miRNA:12787	cggcaccugcuucgcagucaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2111.miRNA:12788	caccugcuucgcagucaacgu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2111.miRNA:12789	acggcaccugcuucgcaguca
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2111.miRNA:12790	gcaccugcuucgcagucaacg
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2111.miRNA:12791	gacggcaccugcuucgcaguc
>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2111
	auuuucuuuauuuguaggguuuaggguuuagaaaaacuacacgguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacguuaaaugccgauugcaaaggaggggccgucggcacgccgacuaaucgcccgaauaaaggagaaagcggguucuuggaagagacgaguuauuaagcucaaccgcua
	.((((((((((((...((((....(((((....)))))....(((.((((((((((((((.(((.(((.((((((..(((...)))..)))))).))).))).)))))))))))))).)))....)))))))))))))))).(((((..((((....)))).(((((....)))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4046.316.0	is_MIRNA
	VAL:	31.21	MeanVal:	273.292064	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacgu
            ++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
            ++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
    REV:    ccgcacggcugccggggaggaaacguuagccgua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2112.miRNA:12792	ggcaccugcuucgcagucaac
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2112.miRNA:12793	cggcaccugcuucgcagucaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2112.miRNA:12794	caccugcuucgcagucaacgu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2112.miRNA:12795	acggcaccugcuucgcaguca
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2112.miRNA:12796	gcaccugcuucgcagucaacg
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2112.miRNA:12797	gacggcaccugcuucgcaguc
>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2112
	auuuguaggguuuaggguuuagaaaaacuacacgguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacguuaaaugccgauugcaaaggaggggccgucggcacgccgacuaaucgcccgaauaaaggagaaagcggguucuuggaagagacgaguuauuaagcucaaccgcua
	.(((((.((((((((.((.(((.....))).))....((((((((((((((.(((.(((.((((((..(((...)))..)))))).))).))).))))))))))))))..))))..))))..)))))......(((((..((((....)))).(((((....)))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4046.316.1	is_MIRNA
	VAL:	23.58	MeanVal:	206.462059666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacgu
            +++-++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
            +++-++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
    REV:    ucagccgcacggcugccggggaggaaacguuagccgua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2113.miRNA:12798	ggcaccugcuucgcagucaac
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2113.miRNA:12799	cggcaccugcuucgcagucaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2113.miRNA:12800	caccugcuucgcagucaacgu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2113.miRNA:12801	acggcaccugcuucgcaguca
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2113.miRNA:12802	gcaccugcuucgcagucaacg
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2113.miRNA:12803	gacggcaccugcuucgcaguc
>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2113
	auuuguaggguuuaggguuuagaaaaacuacacgguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacguuaaaugccgauugcaaaggaggggccgucggcacgccgacuaaucgcccgaauaaaggagaaagcggguucuuggaagagacgaguuauuaagcucaaccgcua
	.(((((.((((....(((((....)))))....(((.((((((((((((((.(((.(((.((((((..(((...)))..)))))).))).))).)))))))))))))).)))....))))..)))))......(((((..((((....)))).(((((....)))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4046.318.0	is_MIRNA
	VAL:	31.21	MeanVal:	273.292064	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacgu
            ++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
            ++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
    REV:    ccgcacggcugccggggaggaaacguuagccgua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2114.miRNA:12804	ggcaccugcuucgcagucaac
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2114.miRNA:12805	cggcaccugcuucgcagucaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2114.miRNA:12806	caccugcuucgcagucaacgu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2114.miRNA:12807	acggcaccugcuucgcaguca
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2114.miRNA:12808	gcaccugcuucgcagucaacg
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2114.miRNA:12809	gacggcaccugcuucgcaguc
>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2114
	uuguaggguuuaggguuuagaaaaacuacacgguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacguuaaaugccgauugcaaaggaggggccgucggcacgccgacuaaucgcccgaauaaaggagaaagcggguucuuggaagagacgaguuauuaagcucaaccgcuagaaugcau
	.((((((((((((.((.(((.....))).))....((((((((((((((.(((.(((.((((((..(((...)))..)))))).))).))).))))))))))))))..))))..)))).............(((((..((((....)))).(((((....)))))..)))))....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold4046.318.1	is_MIRNA
	VAL:	23.58	MeanVal:	206.462059666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacgu
            +++-++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
            +++-++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
    REV:    ucagccgcacggcugccggggaggaaacguuagccgua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2115.miRNA:12810	ggcaccugcuucgcagucaac
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2115.miRNA:12811	cggcaccugcuucgcagucaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2115.miRNA:12812	caccugcuucgcagucaacgu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2115.miRNA:12813	acggcaccugcuucgcaguca
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2115.miRNA:12814	gcaccugcuucgcagucaacg
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2115.miRNA:12815	gacggcaccugcuucgcaguc
>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2115
	uuguaggguuuaggguuuagaaaaacuacacgguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacguuaaaugccgauugcaaaggaggggccgucggcacgccgacuaaucgcccgaauaaaggagaaagcggguucuuggaagagacgaguuauuaagcucaaccgcuagaaugcau
	.((((((((....(((((....)))))....(((.((((((((((((((.(((.(((.((((((..(((...)))..)))))).))).))).)))))))))))))).)))....)))).............(((((..((((....)))).(((((....)))))..)))))....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold4046.322.0	is_MIRNA
	VAL:	31.21	MeanVal:	273.292064	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacgu
            ++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
            ++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
    REV:    ccgcacggcugccggggaggaaacguuagccgua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2116.miRNA:12816	ggcaccugcuucgcagucaac
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2116.miRNA:12817	cggcaccugcuucgcagucaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2116.miRNA:12818	caccugcuucgcagucaacgu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2116.miRNA:12819	acggcaccugcuucgcaguca
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2116.miRNA:12820	gcaccugcuucgcagucaacg
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2116.miRNA:12821	gacggcaccugcuucgcaguc
>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2116
	aggguuuaggguuuagaaaaacuacacgguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacguuaaaugccgauugcaaaggaggggccgucggcacgccgacuaaucgcccgaauaaaggagaaagcggguucuuggaagagacgaguuauuaagcucaaccgcua
	.((((((((.((.(((.....))).))....((((((((((((((.(((.(((.((((((..(((...)))..)))))).))).))).))))))))))))))..))))..)))).............(((((..((((....)))).(((((....)))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4046.322.1	is_MIRNA
	VAL:	23.58	MeanVal:	206.462059666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacgu
            +++-++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
            +++-++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
    REV:    ucagccgcacggcugccggggaggaaacguuagccgua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2117.miRNA:12822	ggcaccugcuucgcagucaac
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2117.miRNA:12823	cggcaccugcuucgcagucaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2117.miRNA:12824	caccugcuucgcagucaacgu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2117.miRNA:12825	acggcaccugcuucgcaguca
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2117.miRNA:12826	gcaccugcuucgcagucaacg
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2117.miRNA:12827	gacggcaccugcuucgcaguc
>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2117
	aggguuuaggguuuagaaaaacuacacgguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacguuaaaugccgauugcaaaggaggggccgucggcacgccgacuaaucgcccgaauaaaggagaaagcggguucuuggaagagacgaguuauuaagcucaaccgcua
	.((((....(((((....)))))....(((.((((((((((((((.(((.(((.((((((..(((...)))..)))))).))).))).)))))))))))))).)))....)))).............(((((..((((....)))).(((((....)))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4046.329.0	is_MIRNA
	VAL:	31.21	MeanVal:	273.292064	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacgu
            ++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
            ++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
    REV:    ccgcacggcugccggggaggaaacguuagccgua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2118.miRNA:12828	ggcaccugcuucgcagucaac
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2118.miRNA:12829	cggcaccugcuucgcagucaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2118.miRNA:12830	caccugcuucgcagucaacgu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2118.miRNA:12831	acggcaccugcuucgcaguca
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2118.miRNA:12832	gcaccugcuucgcagucaacg
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2118.miRNA:12833	gacggcaccugcuucgcaguc
>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2118
	aggguuuagaaaaacuacacgguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacguuaaaugccgauugcaaaggaggggccgucggcacgccgacuaaucgcccgaauaaaggagaaagcggguucuuggaagagacgaguuauuaagcucaaccgcua
	.((((((((....(((....))).((((((((((((((.(((.(((.((((((..(((...)))..)))))).))).))).))))))))))))))..))))..)))).............(((((..((((....)))).(((((....)))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4046.342.0	is_MIRNA
	VAL:	31.21	MeanVal:	273.292064	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacgu
            ++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
            ++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
    REV:    ccgcacggcugccggggaggaaacguuagccgua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2119.miRNA:12834	ggcaccugcuucgcagucaac
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2119.miRNA:12835	cggcaccugcuucgcagucaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2119.miRNA:12836	caccugcuucgcagucaacgu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2119.miRNA:12837	acggcaccugcuucgcaguca
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2119.miRNA:12838	gcaccugcuucgcagucaacg
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2119.miRNA:12839	gacggcaccugcuucgcaguc
>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2119
	acuacacgguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacguuaaaugccgauugcaaaggaggggccgucggcacgccgacuaaucgcccgaauaaaggagaaagcggguucuuggaagagacgaguuauuaagcucaaccgcuaga
	.(((..((((.((((((((((((((.(((.(((.((((((..(((...)))..)))))).))).))).))))))))))))))..((((..(((((..............)))))..)))).......(((((....))))).)))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4046.348.0	is_MIRNA
	VAL:	23.58	MeanVal:	206.462059666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacgu
            +++-++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
            +++-++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
    REV:    ucagccgcacggcugccggggaggaaacguuagccgua
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2120.miRNA:12840	ggcaccugcuucgcagucaac
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2120.miRNA:12841	cggcaccugcuucgcagucaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2120.miRNA:12842	caccugcuucgcagucaacgu
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2120.miRNA:12843	acggcaccugcuucgcaguca
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2120.miRNA:12844	gcaccugcuucgcagucaacg
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2120.miRNA:12845	gacggcaccugcuucgcaguc
>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2120
	cgguaggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacguuaaaugccgauugcaaaggaggggccgucggcacgccgacuaaucgcccgaauaaaggagaaagcggguucuuggaagagacgaguuauuaagcucaaccgcua
	.(((.((((((((((((((.(((.(((.((((((..(((...)))..)))))).))).))).)))))))))))))).)))..((..((.......)).)).(((((..((((....)))).(((((....)))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4046.352.0	is_MIRNA
	VAL:	31.21	MeanVal:	273.292064	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacgu
            ++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
            ++++++++++++++-+++-+++-++++++--+++
    REV:    ccgcacggcugccggggaggaaacguuagccgua
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2121.miRNA:12846	ggcaccugcuucgcagucaac
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2121.miRNA:12847	cggcaccugcuucgcagucaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2121.miRNA:12848	caccugcuucgcagucaacgu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2121.miRNA:12849	acggcaccugcuucgcaguca
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2121.miRNA:12850	gcaccugcuucgcagucaacg
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2121.miRNA:12851	gacggcaccugcuucgcaguc
>>scaffold4046.Lu0910.pre-miRNA:2121
	aggcgugcugacggcaccugcuucgcagucaacguuaaaugccgauugcaaaggaggggccgucggcacgccgacuaaucgcccgaauaaaggagaaagcggguucuuggaagagacgaguuauuaagcucaaccgcua
	.((((((((((((((.(((.(((.((((((..(((...)))..)))))).))).))).))))))))))))))......((..((.......)).)).(((((..((((....)))).(((((....)))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4051.460.0	is_MIRNA
	VAL:	6.60	MeanVal:	112.595427	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuugaaauuucagaauuucaaaauuaggguagaa
            ++++-++++++++++-++++++-++---+++-+++
            ++++-++++++++++-++++++-++-||+++-+++
    REV:    cgaaguuuaaagucuaaaaguuauaa--ccaacuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold4051.Lu0910.pre-miRNA:2122.miRNA:12852	aaauuucagaauuucaaaauu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold4051.Lu0910.pre-miRNA:2122.miRNA:12853	gaaauuucagaauuucaaaau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold4051.Lu0910.pre-miRNA:2122.miRNA:12854	ugaaauuucagaauuucaaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold4051.Lu0910.pre-miRNA:2122.miRNA:12855	cuugaaauuucagaauuucaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold4051.Lu0910.pre-miRNA:2122.miRNA:12856	uugaaauuucagaauuucaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold4051.Lu0910.pre-miRNA:2122.miRNA:12857	aauuucagaauuucaaaauua
>>scaffold4051.Lu0910.pre-miRNA:2122
	agcacaaugacaacaaguaucgcuugaaauuucagaauuucaaaauuaggguagaacucgaaaauucaaccaauauugaaaaucugaaauuugaagcaaaacacaaguaacauggca
	.((...(((............((((.((((((((((.((((((.((...(((.(((........))).))).)).)))))).)))))))))).))))...((....))..))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold4051.480.0	is_MIRNA
	VAL:	6.60	MeanVal:	112.595427	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuugaaauuucagaauuucaaaauuaggguagaa
            ++++-++++++++++-++++++-++---+++-+++
            ++++-++++++++++-++++++-++-||+++-+++
    REV:    cgaaguuuaaagucuaaaaguuauaa--ccaacuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold4051.Lu0910.pre-miRNA:2123.miRNA:12858	aaauuucagaauuucaaaauu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold4051.Lu0910.pre-miRNA:2123.miRNA:12859	gaaauuucagaauuucaaaau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold4051.Lu0910.pre-miRNA:2123.miRNA:12860	ugaaauuucagaauuucaaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold4051.Lu0910.pre-miRNA:2123.miRNA:12861	cuugaaauuucagaauuucaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold4051.Lu0910.pre-miRNA:2123.miRNA:12862	uugaaauuucagaauuucaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold4051.Lu0910.pre-miRNA:2123.miRNA:12863	aauuucagaauuucaaaauua
>>scaffold4051.Lu0910.pre-miRNA:2123
	cgcuugaaauuucagaauuucaaaauuaggguagaacucgaaaauucaaccaauauugaaaaucugaaauuugaagca
	.((((.((((((((((.((((((.((...(((.(((........))).))).)).)))))).)))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold4062.784.2	is_MIRNA
	VAL:	1.24	MeanVal:	11.1071623333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagauagugugguucuguuugaguuuuuuguuuuu--uagauuuauagc
            ++++++++-----++++--+++++++---++++----||+++++++---++
            ++++++++-||||++++--+++++++---++++------+++++++-||++
    REV:    cucuuugua----ugaguagaauucguucaauauuuuuuguuuaagg--cg
                                   *********************	24:::44	24--42	>>scaffold4062.Lu0910.pre-miRNA:2124.miRNA:12864	aguuuuuuguuuuu--uagau
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold4062.Lu0910.pre-miRNA:2124.miRNA:12865	cuguuugaguuuuuuguuuuu
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold4062.Lu0910.pre-miRNA:2124.miRNA:12866	ucuguuugaguuuuuuguuuu
                                    *********************	25:::45	25--43	>>scaffold4062.Lu0910.pre-miRNA:2124.miRNA:12867	guuuuuuguuuuu--uagauu
                                *********************	21:::41	21--39	>>scaffold4062.Lu0910.pre-miRNA:2124.miRNA:12868	uugaguuuuuuguuuuu--ua
                             *********************	18:::38	18--37	>>scaffold4062.Lu0910.pre-miRNA:2124.miRNA:12869	uguuugaguuuuuuguuuuu-
>>scaffold4062.Lu0910.pre-miRNA:2124
	agccaacagaaaaaucgggaccagggauuggagagauagugugguucuguuugaguuuuuuguuuuuuagauuuauagcguuagcggaauuuguuuuuuauaacuugcuuaagaugaguauguuucucagauguuuuauccguuaaaaaaaaugguuuugaacgaaaaaaaaugccccuguccacggaguggauuuaggggcauuuuuuua
	..............(((((((((.......((((((((.....((((..(((((((...((((....(((((((...((....)).)))))))......))))...)))))))..)))).)))))))).....(((((.....)))))....)))))))))....((((((((((((((((((((...))))))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4101.0	is_MIRNA
	VAL:	4.81	MeanVal:	106.970883	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caugaugaaacuucauauuuuugccauucccaauauacacgucaaguauuagcccguuuaaaaauuau-aaauuuucuccucaaaauuuaucgauuuuugaagg
            ++++++++--+++-+++++++---++++-++-++++-++-++++++++++++++--+++-++++++--|++++++++---+++++++---++--++++++-+++
            ++++++++--+++-+++++++---++++-++-++++-++-++++++++++++++--+++-++++++---++++++++---+++++++---++-|++++++-+++
    REV:    guauuacuacgaacuguaaaaucuguaaaggcuguacguacaguuuauaaucggauaaacuuuuaaauuuuuaaaaguacaguuuuacgaaga-aaagguaucc
                                                                      *********************	59:::79	59--78	>>scaffold4101.Lu0910.pre-miRNA:2125.miRNA:12870	uaaaaauuau-aaauuuucuc
                                                                  *********************	55:::75	55--74	>>scaffold4101.Lu0910.pre-miRNA:2125.miRNA:12871	cguuuaaaaauuau-aaauuu
                                                                 *********************	54:::74	54--73	>>scaffold4101.Lu0910.pre-miRNA:2125.miRNA:12872	ccguuuaaaaauuau-aaauu
                                                                     *********************	58:::78	58--77	>>scaffold4101.Lu0910.pre-miRNA:2125.miRNA:12873	uuaaaaauuau-aaauuuucu
                                                                    *********************	57:::77	57--76	>>scaffold4101.Lu0910.pre-miRNA:2125.miRNA:12874	uuuaaaaauuau-aaauuuuc
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold4101.Lu0910.pre-miRNA:2125.miRNA:12875	aaguauuagcccguuuaaaaa
>>scaffold4101.Lu0910.pre-miRNA:2125
	uugaagggcuuaacaugaugaaacuucauauuuuugccauucccaauauacacgucaaguauuagcccguuuaaaaauuauaaauuuucuccucaaaauuuaucgauuuuugaagggguuaaccuauggaaaagaagcauuuugacaugaaaauuuuuaaauuuucaaauaggcuaauauuugacaugcaugucggaaaugucuaaaaugucaagcaucauuaugguaacccauuuaaauaacggucaaauggauuaaaaaaucaauuuuacucgauauuguuuugccguguuaagaaauauuuuuuaucuucauuugccaauuauuugaaggguuuaacauggugaaaccuauuugaaaggcuuaaaaugaugaaaccucaauuuuuaccuauucccaaauuacacgucaaauauuugcccauuuaaaaaauuucaaguuugaccucaaacuuugucgauuuccaaacggguuaaccuuu
	..(((((......((((((((..(((.(((((((...((((.((.((((.((.((((((((((((((..(((.((((((..((((((((...(((((((...((..((((((.(((......))).)))))).))...)))))))...))))))))...)))))).)))..)))))))))))))).)).)))).)).))))...))))))).)))..)))))))).((((((...........(((.((((.((((....)))).)))).)))(((((..((((..((((((((((............((((((..((.....))..)))))).))))))))))..))))...((((((.(((......(((((................................))))).......)))..)))))).......(((((((....))))))))))))..........)))))).)))))

###########################################################################################################################

>scaffold4109.362.0	is_MIRNA
	VAL:	144.67	MeanVal:	1280.59274583333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augaaguuggauuuuaaaucgcuuugugcguuc
            ++++++-+++++++-++++++++++------++
            ++++++|+++++++-++++++++++-----|++
    REV:    uacuuc-accuaaauuuuaguggagaaauu-ag
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold4109.Lu0910.pre-miRNA:2126.miRNA:12876	ugaaguuggauuuuaaaucgc
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold4109.Lu0910.pre-miRNA:2126.miRNA:12877	aaguuggauuuuaaaucgcuu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold4109.Lu0910.pre-miRNA:2126.miRNA:12878	gaaguuggauuuuaaaucgcu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold4109.Lu0910.pre-miRNA:2126.miRNA:12879	aguuggauuuuaaaucgcuuu
>>scaffold4109.Lu0910.pre-miRNA:2126
	aaugaaguuggauuuuaaaucgcuuugugcguucaagugauuaaagaggugauuuuaaauccacuucauagacaagagauuuaucaaaccucaagugauuuaauuugaguaaaaauuaucaaauuuucuuguug
	.((((((.(((((((.((((((((((......((....)).....)))))))))).))))))))))))).(((((((((..........(((((((......)))))))...............))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.259.0	is_MIRNA
	VAL:	36.21	MeanVal:	685.00655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2127.miRNA:12880	aaauauauaaaauugacuaau
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2127.miRNA:12881	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                 *********************	54:::74	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2127.miRNA:12882	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2127.miRNA:12883	aaauugacuaauauuugaugu
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2127.miRNA:12884	auauauaaaauugacuaauau
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2127.miRNA:12885	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2127
	uuuuaaaguucauuugaccauuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa
	.(((((..(((((((((((...........))))....)))))))..)))))......(((((((((((......(((...(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))..)))...((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..))))))))....)))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.259.1	is_MIRNA
	VAL:	142.89	MeanVal:	2703.02709166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau---gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++------++++-+++|||++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----||++++|+++---++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau--aaac-cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                            *********************	49:::69	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2128.miRNA:12886	aaauauauaaaauugacuaau
                                                             *********************	50:::70	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2128.miRNA:12887	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                   *********************	56:::76	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2128.miRNA:12888	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                     *********************	58:::78	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2128.miRNA:12889	aaauugacuaauauuugaugu
                                                              *********************	51:::71	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2128.miRNA:12890	auauauaaaauugacuaauau
                                                               *********************	52:::72	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2128.miRNA:12891	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2128
	uuuuaaaguucauuugaccauuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa
	.(((((..(((((((((((...........))))....)))))))..)))))......(((((((((((......(((...(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))..)))...((((((((.....((((((.(((......((((.(((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))...)))))))....)))))))))..))))))))....)))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.259.2	is_MIRNA
	VAL:	36.21	MeanVal:	685.00655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2129.miRNA:12892	aaauauauaaaauugacuaau
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2129.miRNA:12893	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                 *********************	54:::74	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2129.miRNA:12894	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2129.miRNA:12895	aaauugacuaauauuugaugu
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2129.miRNA:12896	auauauaaaauugacuaauau
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2129.miRNA:12897	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2129
	uuuuaaaguucauuugaccauuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa
	.(((((..(((((((((((.((.....)).))))....)))))))..)))))......(((((((((((......(((...(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))..)))...((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..))))))))....)))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.263.0	is_MIRNA
	VAL:	142.89	MeanVal:	2703.02709166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau---gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++------++++-+++|||++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----||++++|+++---++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau--aaac-cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                            *********************	49:::69	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2130.miRNA:12898	aaauauauaaaauugacuaau
                                                             *********************	50:::70	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2130.miRNA:12899	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                   *********************	56:::76	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2130.miRNA:12900	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                     *********************	58:::78	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2130.miRNA:12901	aaauugacuaauauuugaugu
                                                              *********************	51:::71	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2130.miRNA:12902	auauauaaaauugacuaauau
                                                               *********************	52:::72	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2130.miRNA:12903	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2130
	aaaguucauuugaccauuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa
	.((((((((((((((...........))))....))))))).))).........(((((((((((......(((...(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))..)))...((((((((.....((((((.(((......((((.(((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))...)))))))....)))))))))..))))))))....)))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.263.1	is_MIRNA
	VAL:	36.21	MeanVal:	685.00655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2131.miRNA:12904	aaauauauaaaauugacuaau
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2131.miRNA:12905	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                 *********************	54:::74	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2131.miRNA:12906	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2131.miRNA:12907	aaauugacuaauauuugaugu
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2131.miRNA:12908	auauauaaaauugacuaauau
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2131.miRNA:12909	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2131
	aaaguucauuugaccauuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa
	.((((((((((((((...........))))....))))))).))).........(((((((((((......(((...(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))..)))...((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..))))))))....)))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.263.2	is_MIRNA
	VAL:	35.41	MeanVal:	669.799441666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2132.miRNA:12910	aaauauauaaaauugacuaau
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2132.miRNA:12911	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                 *********************	54:::74	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2132.miRNA:12912	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2132.miRNA:12913	aaauugacuaauauuugaugu
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2132.miRNA:12914	auauauaaaauugacuaauau
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2132.miRNA:12915	auauaaaauugacuaauauuu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2132
	aaaguucauuugaccauuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa
	.((((((((((((((...........))))....))))))).))).........(((((((((((......(((...(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))..)))...((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((..((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))..))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..))))))))....)))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.266.0	is_MIRNA
	VAL:	142.89	MeanVal:	2703.02709166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau---gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++------++++-+++|||++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----||++++|+++---++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau--aaac-cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                            *********************	49:::69	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2133.miRNA:12916	aaauauauaaaauugacuaau
                                                             *********************	50:::70	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2133.miRNA:12917	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                   *********************	56:::76	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2133.miRNA:12918	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                     *********************	58:::78	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2133.miRNA:12919	aaauugacuaauauuugaugu
                                                              *********************	51:::71	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2133.miRNA:12920	auauauaaaauugacuaauau
                                                               *********************	52:::72	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2133.miRNA:12921	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2133
	guucauuugaccauuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa
	.(((((((((((...........))))....))))))).............(((((((((((......(((...(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))..)))...((((((((.....((((((.(((......((((.(((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))...)))))))....)))))))))..))))))))....)))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.266.1	is_MIRNA
	VAL:	36.21	MeanVal:	685.00655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2134.miRNA:12922	aaauauauaaaauugacuaau
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2134.miRNA:12923	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                 *********************	54:::74	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2134.miRNA:12924	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2134.miRNA:12925	aaauugacuaauauuugaugu
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2134.miRNA:12926	auauauaaaauugacuaauau
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2134.miRNA:12927	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2134
	guucauuugaccauuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa
	.(((((((((((...........))))....))))))).............(((((((((((......(((...(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))..)))...((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..))))))))....)))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.266.2	is_MIRNA
	VAL:	35.41	MeanVal:	669.799441666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2135.miRNA:12928	aaauauauaaaauugacuaau
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2135.miRNA:12929	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                 *********************	54:::74	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2135.miRNA:12930	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2135.miRNA:12931	aaauugacuaauauuugaugu
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2135.miRNA:12932	auauauaaaauugacuaauau
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2135.miRNA:12933	auauaaaauugacuaauauuu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2135
	guucauuugaccauuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa
	.(((((((((((...........))))....))))))).............(((((((((((......(((...(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))..)))...((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((..((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))..))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..))))))))....)))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.278.0	is_MIRNA
	VAL:	36.21	MeanVal:	685.00655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2136.miRNA:12934	aaauauauaaaauugacuaau
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2136.miRNA:12935	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                 *********************	54:::74	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2136.miRNA:12936	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2136.miRNA:12937	aaauugacuaauauuugaugu
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2136.miRNA:12938	auauauaaaauugacuaauau
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2136.miRNA:12939	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2136
	auuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa
	.((((((...((....)).))))))..............(((((((((((......(((...(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))..)))...((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..))))))))....)))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.278.1	is_MIRNA
	VAL:	142.89	MeanVal:	2703.02709166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau---gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++------++++-+++|||++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----||++++|+++---++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau--aaac-cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                            *********************	49:::69	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2137.miRNA:12940	aaauauauaaaauugacuaau
                                                             *********************	50:::70	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2137.miRNA:12941	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                   *********************	56:::76	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2137.miRNA:12942	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                     *********************	58:::78	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2137.miRNA:12943	aaauugacuaauauuugaugu
                                                              *********************	51:::71	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2137.miRNA:12944	auauauaaaauugacuaauau
                                                               *********************	52:::72	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2137.miRNA:12945	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2137
	auuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa
	.((((((...((....)).))))))..............(((((((((((......(((...(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))..)))...((((((((.....((((((.(((......((((.(((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))...)))))))....)))))))))..))))))))....)))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.278.2	is_MIRNA
	VAL:	142.89	MeanVal:	2703.02709166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau---gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++------++++-+++|||++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----||++++|+++---++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau--aaac-cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                            *********************	49:::69	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2138.miRNA:12946	aaauauauaaaauugacuaau
                                                             *********************	50:::70	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2138.miRNA:12947	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                   *********************	56:::76	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2138.miRNA:12948	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                     *********************	58:::78	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2138.miRNA:12949	aaauugacuaauauuugaugu
                                                              *********************	51:::71	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2138.miRNA:12950	auauauaaaauugacuaauau
                                                               *********************	52:::72	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2138.miRNA:12951	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2138
	auuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa
	.((((((...((....)).))))))..............(((((((((((......(((...(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))..)))...((((((((.....((((((.(((......((((.(((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((......((.((.....)).)).(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))...)))))))....)))))))))..))))))))....)))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.287.0	is_MIRNA
	VAL:	142.89	MeanVal:	2703.02709166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau---gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++------++++-+++|||++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----||++++|+++---++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau--aaac-cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                            *********************	49:::69	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2139.miRNA:12952	aaauauauaaaauugacuaau
                                                             *********************	50:::70	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2139.miRNA:12953	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                   *********************	56:::76	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2139.miRNA:12954	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                     *********************	58:::78	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2139.miRNA:12955	aaauugacuaauauuugaugu
                                                              *********************	51:::71	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2139.miRNA:12956	auauauaaaauugacuaauau
                                                               *********************	52:::72	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2139.miRNA:12957	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2139
	aggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa
	.((....)).....................(((((((((((......(((...(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))..)))...((((((((.....((((((.(((......((((.(((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))...)))))))....)))))))))..))))))))....)))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.287.1	is_MIRNA
	VAL:	36.21	MeanVal:	685.00655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2140.miRNA:12958	aaauauauaaaauugacuaau
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2140.miRNA:12959	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                 *********************	54:::74	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2140.miRNA:12960	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2140.miRNA:12961	aaauugacuaauauuugaugu
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2140.miRNA:12962	auauauaaaauugacuaauau
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2140.miRNA:12963	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2140
	aggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa
	.((....)).....................(((((((((((......(((...(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))..)))...((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..))))))))....)))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.287.2	is_MIRNA
	VAL:	35.41	MeanVal:	669.799441666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2141.miRNA:12964	aaauauauaaaauugacuaau
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2141.miRNA:12965	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                 *********************	54:::74	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2141.miRNA:12966	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2141.miRNA:12967	aaauugacuaauauuugaugu
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2141.miRNA:12968	auauauaaaauugacuaauau
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2141.miRNA:12969	auauaaaauugacuaauauuu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2141
	aggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa
	.((....)).....................(((((((((((......(((...(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))..)))...((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((..((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))..))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..))))))))....)))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.316.0	is_MIRNA
	VAL:	142.89	MeanVal:	2703.02709166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau---gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++------++++-+++|||++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----||++++|+++---++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau--aaac-cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                            *********************	49:::69	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2142.miRNA:12970	aaauauauaaaauugacuaau
                                                             *********************	50:::70	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2142.miRNA:12971	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                   *********************	56:::76	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2142.miRNA:12972	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                     *********************	58:::78	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2142.miRNA:12973	aaauugacuaauauuugaugu
                                                              *********************	51:::71	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2142.miRNA:12974	auauauaaaauugacuaauau
                                                               *********************	52:::72	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2142.miRNA:12975	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2142
	auucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa
	.(((((((((((......(((...(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))..)))...((((((((.....((((((.(((......((((.(((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))...)))))))....)))))))))..))))))))....)))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.316.1	is_MIRNA
	VAL:	36.21	MeanVal:	685.00655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2143.miRNA:12976	aaauauauaaaauugacuaau
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2143.miRNA:12977	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                 *********************	54:::74	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2143.miRNA:12978	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2143.miRNA:12979	aaauugacuaauauuugaugu
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2143.miRNA:12980	auauauaaaauugacuaauau
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2143.miRNA:12981	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2143
	auucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa
	.(((((((((((......(((...(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))..)))...((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..))))))))....)))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.316.2	is_MIRNA
	VAL:	35.41	MeanVal:	669.799441666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2144.miRNA:12982	aaauauauaaaauugacuaau
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2144.miRNA:12983	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                 *********************	54:::74	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2144.miRNA:12984	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2144.miRNA:12985	aaauugacuaauauuugaugu
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2144.miRNA:12986	auauauaaaauugacuaauau
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2144.miRNA:12987	auauaaaauugacuaauauuu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2144
	auucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa
	.(((((((((((......(((...(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))..)))...((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((..((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))..))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..))))))))....)))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.317.0	is_MIRNA
	VAL:	96.89	MeanVal:	1411.46900016667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauuuccaacuuc-caugucaaauaugagcugauuuga-auauuuuuaaauuuccauguuaagauggc-ucaug-uccgcaagugg
            +++-++++++----|++++++++++++-++--+++++--|+++++++----+++-+++-++++++----|++---|++++-++++++
            +++|++++++-----++++++++++++-++--+++++---+++++++--||+++-+++-++++++-----++----++++|++++++
    REV:    ggu-aagguucguguguguaguuuauaaucaguuaaaauauauaaaguc--agaaguagaguuuuuuuaaagcuaaaggu-uucacc
                                  *********************	23:::43	22--41	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2145.miRNA:12988	aauaugagcugauuuga-aua
                                 *********************	22:::42	21--40	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2145.miRNA:12989	aaauaugagcugauuuga-au
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2145.miRNA:12990	augucaaauaugagcugauuu
                                   *********************	24:::44	23--42	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2145.miRNA:12991	auaugagcugauuuga-auau
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2145.miRNA:12992	agcugauuuga-auauuuuua
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2145.miRNA:12993	gucaaauaugagcugauuuga
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2145
	uucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggc
	.(((.((((((....((((((((((((.((..(((((..(((((((....(((.(((.((((((....((...((((.((((((.....))))))))))....)).....)))))).))).)))..)))))))...)))))..)).)))))))))))).....))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.317.1	is_MIRNA
	VAL:	197.01	MeanVal:	2870.15688233333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauuuccaacuuc-caugucaaauaugagcugauuuga-auauuuuuaaauuuccauguuaagauggc-uc-auguccgcaagugg
            +++-++++++----|++++++++++++-++--+++++--|+++++++----+++-+++-++++++----|++|++-++++-++++++
            +++|++++++-----++++++++++++-++--+++++---+++++++--||+++-+++-++++++-----++-++-++++|++++++
    REV:    ggu-aagguucguguguguaguuuauaaucaguuaaaauauauaaaguc--agaaguagaguuuuuuuaaagcuaaaggu-uucacc
                                 *********************	22:::42	21--40	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2146.miRNA:12994	aaauaugagcugauuuga-au
                                  *********************	23:::43	22--41	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2146.miRNA:12995	aauaugagcugauuuga-aua
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2146.miRNA:12996	augucaaauaugagcugauuu
                                   *********************	24:::44	23--42	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2146.miRNA:12997	auaugagcugauuuga-auau
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2146.miRNA:12998	agcugauuuga-auauuuuua
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2146.miRNA:12999	gucaaauaugagcugauuuga
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2146
	uucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggc
	.(((.((((((....((((((((((((.((..(((((..(((((((....(((.(((.((((((....((((.((((.((((((.....)))))))))).)).)).....)))))).))).)))..)))))))...)))))..)).)))))))))))).....))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.321.0	is_MIRNA
	VAL:	143.71	MeanVal:	2093.64432	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaacuuc-caugucaaauaugagcugauuuga-auauuuuuaaauuuccauguuaagauggc-ucaug-uccgcaagugg
            ++++++----|++++++++++++-++--+++++--|+++++++----+++-+++-++++++----|++---|++++-++++++
            ++++++-----++++++++++++-++--+++++---+++++++--||+++-+++-++++++-----++----++++|++++++
    REV:    aagguucguguguguaguuuauaaucaguuaaaauauauaaaguc--agaaguagaguuuuuuuaaagcuaaaggu-uucacc
                             *********************	18:::38	17--36	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2147.miRNA:13000	aaauaugagcugauuuga-au
                              *********************	19:::39	18--37	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2147.miRNA:13001	aauaugagcugauuuga-aua
                        *********************	13:::33	12--32	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2147.miRNA:13002	augucaaauaugagcugauuu
                               *********************	20:::40	19--38	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2147.miRNA:13003	auaugagcugauuuga-auau
                                    *********************	25:::45	24--43	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2147.miRNA:13004	agcugauuuga-auauuuuua
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2147.miRNA:13005	gucaaauaugagcugauuuga
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2147
	uuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaau
	.((((((....((((((((((((.((..(((((..(((((((....(((.(((.((((((....((...((((.((((((.....))))))))))....)).....)))))).))).)))..)))))))...)))))..)).)))))))))))).....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.321.1	is_MIRNA
	VAL:	411.79	MeanVal:	5999.114379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaacuuc-caugucaaauaugagcugauuuga-auauuuuuaaauuuccauguuaagauggc-uc-auguccgcaagugg
            ++++++----|++++++++++++-++--+++++--|+++++++----+++-+++-++++++----|++|++-++++-++++++
            ++++++-----++++++++++++-++--+++++---+++++++--||+++-+++-++++++-----++-++-++++|++++++
    REV:    aagguucguguguguaguuuauaaucaguuaaaauauauaaaguc--agaaguagaguuuuuuuaaagcuaaaggu-uucacc
                              *********************	19:::39	18--37	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2148.miRNA:13006	aauaugagcugauuuga-aua
                             *********************	18:::38	17--36	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2148.miRNA:13007	aaauaugagcugauuuga-au
                        *********************	13:::33	12--32	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2148.miRNA:13008	augucaaauaugagcugauuu
                               *********************	20:::40	19--38	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2148.miRNA:13009	auaugagcugauuuga-auau
                                    *********************	25:::45	24--43	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2148.miRNA:13010	agcugauuuga-auauuuuua
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2148.miRNA:13011	gucaaauaugagcugauuuga
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2148
	uuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaau
	.((((((....((((((((((((.((..(((((..(((((((....(((.(((.((((((....((((.((((.((((((.....)))))))))).)).)).....)))))).))).)))..)))))))...)))))..)).)))))))))))).....)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.328.0	is_MIRNA
	VAL:	142.89	MeanVal:	2703.02709166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau---gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++------++++-+++|||++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----||++++|+++---++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau--aaac-cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                            *********************	49:::69	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2149.miRNA:13012	aaauauauaaaauugacuaau
                                                             *********************	50:::70	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2149.miRNA:13013	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                   *********************	56:::76	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2149.miRNA:13014	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                     *********************	58:::78	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2149.miRNA:13015	aaauugacuaauauuugaugu
                                                              *********************	51:::71	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2149.miRNA:13016	auauauaaaauugacuaauau
                                                               *********************	52:::72	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2149.miRNA:13017	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2149
	cuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaa
	.((((((((...(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))..)))...((((((((.....((((((.(((......((((.(((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))...)))))))....)))))))))..)))))))).....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.328.1	is_MIRNA
	VAL:	36.21	MeanVal:	685.00655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2150.miRNA:13018	aaauauauaaaauugacuaau
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2150.miRNA:13019	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                 *********************	54:::74	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2150.miRNA:13020	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2150.miRNA:13021	aaauugacuaauauuugaugu
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2150.miRNA:13022	auauauaaaauugacuaauau
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2150.miRNA:13023	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2150
	cuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaa
	.((((((((...(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))..)))...((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..)))))))).....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.328.2	is_MIRNA
	VAL:	142.89	MeanVal:	2703.02709166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau---gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++------++++-+++|||++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----||++++|+++---++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau--aaac-cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                            *********************	49:::69	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2151.miRNA:13024	aaauauauaaaauugacuaau
                                                             *********************	50:::70	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2151.miRNA:13025	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                   *********************	56:::76	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2151.miRNA:13026	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                     *********************	58:::78	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2151.miRNA:13027	aaauugacuaauauuugaugu
                                                              *********************	51:::71	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2151.miRNA:13028	auauauaaaauugacuaauau
                                                               *********************	52:::72	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2151.miRNA:13029	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2151
	cuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaa
	.((((((((...(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))..)))...((((((((.....((((((.(((......((((.(((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((......((.((.....)).)).(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))...)))))))....)))))))))..)))))))).....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.335.0	is_MIRNA
	VAL:	31.43	MeanVal:	594.624608333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caagu--gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau---gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            +++++||++++++++-----++++++-+++------++++-+++|||++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            +++++--++++++++--|||++++++|+++----||++++|+++---++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    guuuaccccaauuggau---acuuuu-gcucgau--aaac-cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                                   *********************	56:::76	51--71	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2152.miRNA:13030	aaauauauaaaauugacuaau
                                                                    *********************	57:::77	52--72	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2152.miRNA:13031	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                          *********************	63:::83	58--78	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2152.miRNA:13032	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                            *********************	65:::85	60--80	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2152.miRNA:13033	aaauugacuaauauuugaugu
                                                                     *********************	58:::78	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2152.miRNA:13034	auauauaaaauugacuaauau
                                                                      *********************	59:::79	54--74	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2152.miRNA:13035	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2152
	gucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa
	.((..(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))...(((((((((((((.....((((((.(((......((((.(((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))...)))))))....)))))))))..))))))))..)))))......)).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.335.1	is_MIRNA
	VAL:	376.71	MeanVal:	7126.03318333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caagu--gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            +++++||++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            +++++--++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    guuuaccccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                                  *********************	55:::75	52--72	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2153.miRNA:13036	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                 *********************	54:::74	51--71	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2153.miRNA:13037	aaauauauaaaauugacuaau
                                                                        *********************	61:::81	58--78	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2153.miRNA:13038	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                          *********************	63:::83	60--80	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2153.miRNA:13039	aaauugacuaauauuugaugu
                                                                   *********************	56:::76	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2153.miRNA:13040	auauauaaaauugacuaauau
                                                                    *********************	57:::77	54--74	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2153.miRNA:13041	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2153
	gucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa
	.((..(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))...(((((((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..))))))))..)))))......)).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.335.2	is_MIRNA
	VAL:	339.01	MeanVal:	6412.88998333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caagu--gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            +++++||++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++-++++|+++++++
            +++++--++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++|++++-+++++++
    REV:    guuuaccccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                                 *********************	54:::74	51--71	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2154.miRNA:13042	aaauauauaaaauugacuaau
                                                                  *********************	55:::75	52--72	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2154.miRNA:13043	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                        *********************	61:::81	58--78	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2154.miRNA:13044	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                          *********************	63:::83	60--80	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2154.miRNA:13045	aaauugacuaauauuugaugu
                                                                   *********************	56:::76	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2154.miRNA:13046	auauauaaaauugacuaauau
                                                                    *********************	57:::77	54--74	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2154.miRNA:13047	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2154
	gucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa
	.((..(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))...(((((((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((..((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))..))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..))))))))..)))))......)).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.339.0	is_MIRNA
	VAL:	376.71	MeanVal:	7126.03318333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caagu--gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            +++++||++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            +++++--++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    guuuaccccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                                  *********************	55:::75	52--72	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2155.miRNA:13048	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                 *********************	54:::74	51--71	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2155.miRNA:13049	aaauauauaaaauugacuaau
                                                                        *********************	61:::81	58--78	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2155.miRNA:13050	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                          *********************	63:::83	60--80	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2155.miRNA:13051	aaauugacuaauauuugaugu
                                                                   *********************	56:::76	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2155.miRNA:13052	auauauaaaauugacuaauau
                                                                    *********************	57:::77	54--74	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2155.miRNA:13053	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2155
	aauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuugg
	.(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))...(((((((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.339.1	is_MIRNA
	VAL:	31.43	MeanVal:	594.624608333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caagu--gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau---gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            +++++||++++++++-----++++++-+++------++++-+++|||++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            +++++--++++++++--|||++++++|+++----||++++|+++---++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    guuuaccccaauuggau---acuuuu-gcucgau--aaac-cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                                   *********************	56:::76	51--71	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2156.miRNA:13054	aaauauauaaaauugacuaau
                                                                    *********************	57:::77	52--72	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2156.miRNA:13055	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                          *********************	63:::83	58--78	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2156.miRNA:13056	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                            *********************	65:::85	60--80	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2156.miRNA:13057	aaauugacuaauauuugaugu
                                                                     *********************	58:::78	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2156.miRNA:13058	auauauaaaauugacuaauau
                                                                      *********************	59:::79	54--74	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2156.miRNA:13059	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2156
	aauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuugg
	.(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))...(((((((((((((.....((((((.(((......((((.(((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))...)))))))....)))))))))..))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.339.2	is_MIRNA
	VAL:	339.01	MeanVal:	6412.88998333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caagu--gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            +++++||++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++-++++|+++++++
            +++++--++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++|++++-+++++++
    REV:    guuuaccccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                                 *********************	54:::74	51--71	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2157.miRNA:13060	aaauauauaaaauugacuaau
                                                                  *********************	55:::75	52--72	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2157.miRNA:13061	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                        *********************	61:::81	58--78	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2157.miRNA:13062	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                          *********************	63:::83	60--80	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2157.miRNA:13063	aaauugacuaauauuugaugu
                                                                   *********************	56:::76	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2157.miRNA:13064	auauauaaaauugacuaauau
                                                                    *********************	57:::77	54--74	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2157.miRNA:13065	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2157
	aauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuugg
	.(((((((((((((((((....)))))))).............)))))))))...(((((((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((..((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))..))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.360.0	is_MIRNA
	VAL:	142.89	MeanVal:	2703.02709166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau---gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++------++++-+++|||++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----||++++|+++---++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau--aaac-cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                            *********************	49:::69	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2158.miRNA:13066	aaauauauaaaauugacuaau
                                                             *********************	50:::70	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2158.miRNA:13067	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                   *********************	56:::76	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2158.miRNA:13068	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                     *********************	58:::78	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2158.miRNA:13069	aaauugacuaauauuugaugu
                                                              *********************	51:::71	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2158.miRNA:13070	auauauaaaauugacuaauau
                                                               *********************	52:::72	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2158.miRNA:13071	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2158
	uuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa
	.(((..(((((((.........(((....))).......((((((((.....((((((.(((......((((.(((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))...)))))))....)))))))))..)))))))).....)))))))..)))

###########################################################################################################################

>scaffold4118.360.1	is_MIRNA
	VAL:	36.21	MeanVal:	685.00655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2159.miRNA:13072	aaauauauaaaauugacuaau
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2159.miRNA:13073	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                 *********************	54:::74	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2159.miRNA:13074	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2159.miRNA:13075	aaauugacuaauauuugaugu
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2159.miRNA:13076	auauauaaaauugacuaauau
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2159.miRNA:13077	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2159
	uuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa
	.(((..(((((((.........(((....))).......((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..)))))))).....)))))))..)))

###########################################################################################################################

>scaffold4118.360.2	is_MIRNA
	VAL:	35.41	MeanVal:	669.799441666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2160.miRNA:13078	aaauauauaaaauugacuaau
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2160.miRNA:13079	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                 *********************	54:::74	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2160.miRNA:13080	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2160.miRNA:13081	aaauugacuaauauuugaugu
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2160.miRNA:13082	auauauaaaauugacuaauau
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2160.miRNA:13083	auauaaaauugacuaauauuu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2160
	uuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa
	.(((..(((((((.........(((....))).......((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((..((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))..))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..)))))))).....)))))))..)))

###########################################################################################################################

>scaffold4118.365.0	is_MIRNA
	VAL:	36.21	MeanVal:	685.00655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2161.miRNA:13084	aaauauauaaaauugacuaau
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2161.miRNA:13085	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                 *********************	54:::74	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2161.miRNA:13086	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2161.miRNA:13087	aaauugacuaauauuugaugu
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2161.miRNA:13088	auauauaaaauugacuaauau
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2161.miRNA:13089	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2161
	aauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaauc
	.(((((((.........(((....))).......((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..)))))))).....))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.365.1	is_MIRNA
	VAL:	142.89	MeanVal:	2703.02709166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau---gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++------++++-+++|||++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----||++++|+++---++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau--aaac-cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                            *********************	49:::69	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2162.miRNA:13090	aaauauauaaaauugacuaau
                                                             *********************	50:::70	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2162.miRNA:13091	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                   *********************	56:::76	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2162.miRNA:13092	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                     *********************	58:::78	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2162.miRNA:13093	aaauugacuaauauuugaugu
                                                              *********************	51:::71	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2162.miRNA:13094	auauauaaaauugacuaauau
                                                               *********************	52:::72	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2162.miRNA:13095	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2162
	aauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaauc
	.(((((((.........(((....))).......((((((((.....((((((.(((......((((.(((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))...)))))))....)))))))))..)))))))).....))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.365.2	is_MIRNA
	VAL:	142.89	MeanVal:	2703.02709166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau---gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++------++++-+++|||++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----||++++|+++---++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau--aaac-cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                            *********************	49:::69	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2163.miRNA:13096	aaauauauaaaauugacuaau
                                                             *********************	50:::70	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2163.miRNA:13097	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                   *********************	56:::76	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2163.miRNA:13098	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                     *********************	58:::78	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2163.miRNA:13099	aaauugacuaauauuugaugu
                                                              *********************	51:::71	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2163.miRNA:13100	auauauaaaauugacuaauau
                                                               *********************	52:::72	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2163.miRNA:13101	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2163
	aauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaauc
	.(((((((.........(((....))).......((((((((.....((((((.(((......((((.(((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((......((.((.....)).)).(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))...)))))))....)))))))))..)))))))).....))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.377.0	is_MIRNA
	VAL:	36.21	MeanVal:	685.00655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2164.miRNA:13102	aaauauauaaaauugacuaau
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2164.miRNA:13103	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                 *********************	54:::74	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2164.miRNA:13104	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2164.miRNA:13105	aaauugacuaauauuugaugu
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2164.miRNA:13106	auauauaaaauugacuaauau
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2164.miRNA:13107	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2164
	aagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuug
	.((((((....((....))...((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.377.1	is_MIRNA
	VAL:	142.89	MeanVal:	2703.02709166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau---gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++------++++-+++|||++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----||++++|+++---++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau--aaac-cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                            *********************	49:::69	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2165.miRNA:13108	aaauauauaaaauugacuaau
                                                             *********************	50:::70	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2165.miRNA:13109	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                   *********************	56:::76	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2165.miRNA:13110	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                     *********************	58:::78	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2165.miRNA:13111	aaauugacuaauauuugaugu
                                                              *********************	51:::71	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2165.miRNA:13112	auauauaaaauugacuaauau
                                                               *********************	52:::72	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2165.miRNA:13113	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2165
	aagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuug
	.((((((....((....))...((((((((.....((((((.(((......((((.(((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))...)))))))....)))))))))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.377.2	is_MIRNA
	VAL:	142.89	MeanVal:	2703.02709166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau---gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++------++++-+++|||++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----||++++|+++---++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau--aaac-cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                            *********************	49:::69	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2166.miRNA:13114	aaauauauaaaauugacuaau
                                                             *********************	50:::70	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2166.miRNA:13115	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                   *********************	56:::76	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2166.miRNA:13116	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                     *********************	58:::78	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2166.miRNA:13117	aaauugacuaauauuugaugu
                                                              *********************	51:::71	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2166.miRNA:13118	auauauaaaauugacuaauau
                                                               *********************	52:::72	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2166.miRNA:13119	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2166
	aagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuug
	.((((((....((....))...((((((((.....((((((.(((......((((.(((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((......((.((.....)).)).(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))...)))))))....)))))))))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.389.0	is_MIRNA
	VAL:	101.00	MeanVal:	1910.641975	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau---gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++-----++++++++-----++++++-+++------++++-+++|||++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++-----++++++++--|||++++++|+++----||++++|+++---++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    agguuuaccccaauuggau---acuuuu-gcucgau--aaac-cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                                      *********************	59:::79	56--76	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2167.miRNA:13120	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                     *********************	58:::78	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2167.miRNA:13121	aaauauauaaaauugacuaau
                                                                            *********************	65:::85	62--82	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2167.miRNA:13122	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                              *********************	67:::87	64--84	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2167.miRNA:13123	aaauugacuaauauuugaugu
                                                                       *********************	60:::80	57--77	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2167.miRNA:13124	auauauaaaauugacuaauau
                                                                         *********************	62:::82	59--79	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2167.miRNA:13125	auauaaaauugacuaauauuu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2167
	guccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaa
	.((((.....((((((((.....((((((.(((......((((.(((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))...)))))))....)))))))))..)))))))).....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.389.1	is_MIRNA
	VAL:	45.33	MeanVal:	857.553033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++-----++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++-----++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    agguuuaccccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                                    *********************	57:::77	56--76	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2168.miRNA:13126	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2168.miRNA:13127	aaauauauaaaauugacuaau
                                                                          *********************	63:::83	62--82	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2168.miRNA:13128	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                            *********************	65:::85	64--84	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2168.miRNA:13129	aaauugacuaauauuugaugu
                                                                     *********************	58:::78	57--77	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2168.miRNA:13130	auauauaaaauugacuaauau
                                                                      *********************	59:::79	58--78	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2168.miRNA:13131	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2168
	guccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaa
	.((((.....((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..)))))))).....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.389.2	is_MIRNA
	VAL:	44.12	MeanVal:	834.527666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++-----++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++-++++|+++++++
            ++++-----++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++|++++-+++++++
    REV:    agguuuaccccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2169.miRNA:13132	aaauauauaaaauugacuaau
                                                                    *********************	57:::77	56--76	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2169.miRNA:13133	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                          *********************	63:::83	62--82	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2169.miRNA:13134	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                            *********************	65:::85	64--84	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2169.miRNA:13135	aaauugacuaauauuugaugu
                                                                     *********************	58:::78	57--77	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2169.miRNA:13136	auauauaaaauugacuaauau
                                                                      *********************	59:::79	58--78	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2169.miRNA:13137	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2169
	guccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaa
	.((((.....((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((..((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))..))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..)))))))).....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.393.0	is_MIRNA
	VAL:	31.43	MeanVal:	594.624608333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caagu--gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau---gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            +++++||++++++++-----++++++-+++------++++-+++|||++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            +++++--++++++++--|||++++++|+++----||++++|+++---++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    guuuaccccaauuggau---acuuuu-gcucgau--aaac-cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                                   *********************	56:::76	51--71	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2170.miRNA:13138	aaauauauaaaauugacuaau
                                                                    *********************	57:::77	52--72	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2170.miRNA:13139	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                          *********************	63:::83	58--78	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2170.miRNA:13140	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                            *********************	65:::85	60--80	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2170.miRNA:13141	aaauugacuaauauuugaugu
                                                                     *********************	58:::78	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2170.miRNA:13142	auauauaaaauugacuaauau
                                                                      *********************	59:::79	54--74	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2170.miRNA:13143	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2170
	gcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuugg
	.(((((((((((((.....((((((.(((......((((.(((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))...)))))))....)))))))))..))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.393.1	is_MIRNA
	VAL:	376.71	MeanVal:	7126.03318333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caagu--gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            +++++||++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            +++++--++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    guuuaccccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                                  *********************	55:::75	52--72	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2171.miRNA:13144	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                 *********************	54:::74	51--71	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2171.miRNA:13145	aaauauauaaaauugacuaau
                                                                        *********************	61:::81	58--78	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2171.miRNA:13146	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                          *********************	63:::83	60--80	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2171.miRNA:13147	aaauugacuaauauuugaugu
                                                                   *********************	56:::76	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2171.miRNA:13148	auauauaaaauugacuaauau
                                                                    *********************	57:::77	54--74	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2171.miRNA:13149	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2171
	gcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuugg
	.(((((((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.393.2	is_MIRNA
	VAL:	339.01	MeanVal:	6412.88998333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caagu--gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            +++++||++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++-++++|+++++++
            +++++--++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++|++++-+++++++
    REV:    guuuaccccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                                 *********************	54:::74	51--71	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2172.miRNA:13150	aaauauauaaaauugacuaau
                                                                  *********************	55:::75	52--72	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2172.miRNA:13151	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                        *********************	61:::81	58--78	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2172.miRNA:13152	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                          *********************	63:::83	60--80	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2172.miRNA:13153	aaauugacuaauauuugaugu
                                                                   *********************	56:::76	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2172.miRNA:13154	auauauaaaauugacuaauau
                                                                    *********************	57:::77	54--74	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2172.miRNA:13155	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2172
	gcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuugg
	.(((((((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((..((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))..))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.396.0	is_MIRNA
	VAL:	142.89	MeanVal:	2703.02709166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau---gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++------++++-+++|||++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----||++++|+++---++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau--aaac-cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                            *********************	49:::69	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2173.miRNA:13156	aaauauauaaaauugacuaau
                                                             *********************	50:::70	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2173.miRNA:13157	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                   *********************	56:::76	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2173.miRNA:13158	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                     *********************	58:::78	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2173.miRNA:13159	aaauugacuaauauuugaugu
                                                              *********************	51:::71	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2173.miRNA:13160	auauauaaaauugacuaauau
                                                               *********************	52:::72	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2173.miRNA:13161	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2173
	agugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaacccca
	...((((((((.....((((((.(((......((((.(((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))...)))))))....)))))))))..))))))))...

###########################################################################################################################

>scaffold4118.396.1	is_MIRNA
	VAL:	36.21	MeanVal:	685.00655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2174.miRNA:13162	aaauauauaaaauugacuaau
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2174.miRNA:13163	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                 *********************	54:::74	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2174.miRNA:13164	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2174.miRNA:13165	aaauugacuaauauuugaugu
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2174.miRNA:13166	auauauaaaauugacuaauau
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2174.miRNA:13167	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2174
	agugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaacccca
	...((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..))))))))...

###########################################################################################################################

>scaffold4118.396.2	is_MIRNA
	VAL:	35.41	MeanVal:	669.799441666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2175.miRNA:13168	aaauauauaaaauugacuaau
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2175.miRNA:13169	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                 *********************	54:::74	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2175.miRNA:13170	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2175.miRNA:13171	aaauugacuaauauuugaugu
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2175.miRNA:13172	auauauaaaauugacuaauau
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2175.miRNA:13173	auauaaaauugacuaauauuu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2175
	agugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaacccca
	...((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((..((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))..))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..))))))))...

###########################################################################################################################

>scaffold4118.399.0	is_MIRNA
	VAL:	142.89	MeanVal:	2703.02709166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau---gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++------++++-+++|||++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----||++++|+++---++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau--aaac-cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                            *********************	49:::69	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2176.miRNA:13174	aaauauauaaaauugacuaau
                                                             *********************	50:::70	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2176.miRNA:13175	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                   *********************	56:::76	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2176.miRNA:13176	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                     *********************	58:::78	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2176.miRNA:13177	aaauugacuaauauuugaugu
                                                              *********************	51:::71	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2176.miRNA:13178	auauauaaaauugacuaauau
                                                               *********************	52:::72	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2176.miRNA:13179	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2176
	gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccc
	((((((((.....((((((.(((......((((.(((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))...)))))))....)))))))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.399.1	is_MIRNA
	VAL:	36.21	MeanVal:	685.00655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2177.miRNA:13180	aaauauauaaaauugacuaau
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2177.miRNA:13181	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                 *********************	54:::74	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2177.miRNA:13182	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2177.miRNA:13183	aaauugacuaauauuugaugu
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2177.miRNA:13184	auauauaaaauugacuaauau
                                                             *********************	50:::70	49--69	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2177.miRNA:13185	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2177
	gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccc
	((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.399.2	is_MIRNA
	VAL:	35.41	MeanVal:	669.799441666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++++++-----++++++-+++-----+++-++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++-++++|+++++++
            ++++++++--|||++++++|+++----|+++-++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++|++++-+++++++
    REV:    ccaauuggau---acuuuu-gcucgau-aaaccuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2178.miRNA:13186	aaauauauaaaauugacuaau
                                                           *********************	48:::68	47--67	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2178.miRNA:13187	aauauauaaaauugacuaaua
                                                                 *********************	54:::74	53--73	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2178.miRNA:13188	uaaaauugacuaauauuugau
                                                                   *********************	56:::76	55--75	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2178.miRNA:13189	aaauugacuaauauuugaugu
                                                            *********************	49:::69	48--68	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2178.miRNA:13190	auauauaaaauugacuaauau
                                                              *********************	51:::71	50--70	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2178.miRNA:13191	auauaaaauugacuaauauuu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2178
	gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccc
	((((((((.....((((((.(((.....(((.((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((..((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))..))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).)).)))....)))))))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.427.0	is_MIRNA
	VAL:	270.58	MeanVal:	5118.55868333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuugagau---gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++-+++|||++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++|+++---++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    aaac-cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                               *********************	20:::40	17--37	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2179.miRNA:13192	aaauauauaaaauugacuaau
                                *********************	21:::41	18--38	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2179.miRNA:13193	aauauauaaaauugacuaaua
                                      *********************	27:::47	24--44	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2179.miRNA:13194	uaaaauugacuaauauuugau
                                        *********************	29:::49	26--46	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2179.miRNA:13195	aaauugacuaauauuugaugu
                                 *********************	22:::42	19--39	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2179.miRNA:13196	auauauaaaauugacuaauau
                                  *********************	23:::43	20--40	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2179.miRNA:13197	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2179
	uuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa
	.((((.(((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))...)))))))....(((((((((..((......))...)))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.427.1	is_MIRNA
	VAL:	270.58	MeanVal:	5118.55868333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuugagau---gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++-+++|||++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++|+++---++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    aaac-cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                               *********************	20:::40	17--37	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2180.miRNA:13198	aaauauauaaaauugacuaau
                                *********************	21:::41	18--38	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2180.miRNA:13199	aauauauaaaauugacuaaua
                                      *********************	27:::47	24--44	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2180.miRNA:13200	uaaaauugacuaauauuugau
                                        *********************	29:::49	26--46	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2180.miRNA:13201	aaauugacuaauauuugaugu
                                 *********************	22:::42	19--39	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2180.miRNA:13202	auauauaaaauugacuaauau
                                  *********************	23:::43	20--40	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2180.miRNA:13203	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2180
	uuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa
	.((((.(((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((......((.((.....)).)).(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))...)))))))....(((((((((..((......))...)))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.427.2	is_MIRNA
	VAL:	236.68	MeanVal:	4477.25341666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuugagau---gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++-+++|||++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++-++++|+++++++
            ++++|+++---++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++|++++-+++++++
    REV:    aaac-cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                               *********************	20:::40	17--37	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2181.miRNA:13204	aaauauauaaaauugacuaau
                                *********************	21:::41	18--38	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2181.miRNA:13205	aauauauaaaauugacuaaua
                                      *********************	27:::47	24--44	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2181.miRNA:13206	uaaaauugacuaauauuugau
                                        *********************	29:::49	26--46	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2181.miRNA:13207	aaauugacuaauauuugaugu
                                 *********************	22:::42	19--39	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2181.miRNA:13208	auauauaaaauugacuaauau
                                  *********************	23:::43	20--40	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2181.miRNA:13209	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2181
	uuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa
	.((((.(((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((..((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))..))))))))))))))).))))))...))))))))..))))...)))))))....(((((((((..((......))...)))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.431.0	is_MIRNA
	VAL:	6.80	MeanVal:	128.603066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                           *********************	16:::36	15--35	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2182.miRNA:13210	aauauauaaaauugacuaaua
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2182.miRNA:13211	aaauauauaaaauugacuaau
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2182.miRNA:13212	uaaaauugacuaauauuugau
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2182.miRNA:13213	aaauugacuaauauuugaugu
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2182.miRNA:13214	auauauaaaauugacuaauau
                             *********************	18:::38	17--37	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2182.miRNA:13215	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2182
	gagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa
	((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).))........(((((((((..((......))...)))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.431.1	is_MIRNA
	VAL:	6.80	MeanVal:	128.603066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                           *********************	16:::36	15--35	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2183.miRNA:13216	aauauauaaaauugacuaaua
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2183.miRNA:13217	aaauauauaaaauugacuaau
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2183.miRNA:13218	uaaaauugacuaauauuugau
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2183.miRNA:13219	aaauugacuaauauuugaugu
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2183.miRNA:13220	auauauaaaauugacuaauau
                             *********************	18:::38	17--37	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2183.miRNA:13221	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2183
	gagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa
	((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((......((.((.....)).)).(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).))........(((((((((..((......))...)))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.431.2	is_MIRNA
	VAL:	6.81	MeanVal:	128.746833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagau-gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++-++|++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++-++++|+++++++
            ++-++-++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++|++++-+++++++
    REV:    cuguaccuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                           *********************	16:::36	15--35	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2184.miRNA:13222	aauauauaaaauugacuaaua
                          *********************	15:::35	14--34	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2184.miRNA:13223	aaauauauaaaauugacuaau
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2184.miRNA:13224	uaaaauugacuaauauuugau
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2184.miRNA:13225	aaauugacuaauauuugaugu
                            *********************	17:::37	16--36	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2184.miRNA:13226	auauauaaaauugacuaauau
                             *********************	18:::38	17--37	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2184.miRNA:13227	uauauaaaauugacuaauauu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2184
	gagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa
	((.((((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((..((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))..))))))))))))))).))))))...))))))))..)))).)).))........(((((((((..((......))...)))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.436.0	is_MIRNA
	VAL:	3.62	MeanVal:	68.5067083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    cuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2185.miRNA:13228	aauauauaaaauugacuaaua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2185.miRNA:13229	aaauauauaaaauugacuaau
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2185.miRNA:13230	uaaaauugacuaauauuugau
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2185.miRNA:13231	aaauugacuaauauuugaugu
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2185.miRNA:13232	auauauaaaauugacuaauau
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2185.miRNA:13233	auauaaaauugacuaauauuu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2185
	gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa
	((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))..............(((((((((..((......))...)))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.436.1	is_MIRNA
	VAL:	3.66	MeanVal:	69.2028416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++-++++|+++++++
            ++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++--++|++++-+++++++
    REV:    cuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2186.miRNA:13234	aauauauaaaauugacuaaua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2186.miRNA:13235	aaauauauaaaauugacuaau
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2186.miRNA:13236	uaaaauugacuaauauuugau
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2186.miRNA:13237	aaauugacuaauauuugaugu
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2186.miRNA:13238	auauauaaaauugacuaauau
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2186.miRNA:13239	auauaaaauugacuaauauuu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2186
	gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa
	((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((..((.(((((((((((.........((.....))....(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))..))))))))))))))).))))))...))))))))..))))..............(((((((((..((......))...)))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4118.436.2	is_MIRNA
	VAL:	3.62	MeanVal:	68.5067083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuugg-aauggcu
            ++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++-++++|+++++++
            ++++--++++++++---++++++-+++++++++++++++++++|++++-+++++++
    REV:    cuuuaaauuuuauaaaguuuagccgauuauaaacuauacguau-aaccuuuaccga
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2187.miRNA:13240	aauauauaaaauugacuaaua
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2187.miRNA:13241	aaauauauaaaauugacuaau
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2187.miRNA:13242	uaaaauugacuaauauuugau
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2187.miRNA:13243	aaauugacuaauauuugaugu
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2187.miRNA:13244	auauauaaaauugacuaauau
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2187.miRNA:13245	auauaaaauugacuaauauuu
>>scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2187
	gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa
	((((..((((((((...((((((.(((((((((((((((((((.(((((((((((......((.((.....)).)).(((((.(((.(((((((.....((((((.((((.((.((.(((((......(((......)))....))))).)).)).)))).))))))....))))))).))).)))))...(((((((....))))))).))))))).))))))))))))))))))))))).))))))...))))))))..))))..............(((((((((..((......))...)))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.337.0	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	58.349559	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucauuucuaacaaa-caugucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++++++++++++++++--|+++++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++++++++++++++++---+++++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguaaagguuguaacguacacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                                                 *********************	38:::58	37--56	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2188.miRNA:13246	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                                                *********************	37:::57	36--55	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2188.miRNA:13247	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2188.miRNA:13248	aaauauuggccaauuu-aaac
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2188.miRNA:13249	aauauuggccaauuu-aaacu
                                          *********************	31:::51	30--49	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2188.miRNA:13250	auauuggccaauuu-aaacuu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2188.miRNA:13251	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2188
	gcucauuuaccggcggauauauaauaguggccagccagccguuauuuaaaaaacuaaaugaauucugauuaguaauuuauaaaaaauggauaaaauuaaauuugaaguauauauuauccauccauuagacacuaacauaauacuauuaucauagagucuccuaaaauauguauuugaauuucauuagacaauuauauaaagagcuuaauaugucaaauauuaauuuuuagucauuucuaacaaacaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaac
	((((.......(((...((((((((((((......(((...(((((((......)))))))...))).(((((..((((......((((((((.((..............)).))))))))....)))).))))).....))))))))).)))..)))........((((((.(((............))).))))))..)))).((((((.....)))))).(((((((((((((((((((..(((((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)))))...))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.406.0	is_MIRNA
	VAL:	8.98	MeanVal:	112.542018333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaauuuauaaaaaauggauaaaauuaaauuugaaguauauauuauccauccauuagacacuaacauaau
            +++--++++++-----++--+++----++++++-+++++++++++-----------++++-+++--+++++
            +++--++++++----|++--+++--||++++++|+++++++++++-----||||||++++-+++--+++++
    REV:    ucgagaaauauauua-acagauuac--uuuaag-uuuauguauaaaaucc------ucugagauacuauua
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2189.miRNA:13252	aaauuugaaguauauauuauc
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2189.miRNA:13253	auuaaauuugaaguauauauu
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2189.miRNA:13254	uaaauuugaaguauauauuau
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2189.miRNA:13255	auuugaaguauauauuaucca
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2189.miRNA:13256	aaauuaaauuugaaguauaua
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2189.miRNA:13257	uaaaauuaaauuugaaguaua
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2189.miRNA:13258	uauauauuauccauccauuag
                                                *********************	37:::57	37--57	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2189.miRNA:13259	guauauauuauccauccauua
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2189.miRNA:13260	aauuugaaguauauauuaucc
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2189.miRNA:13261	auuugaaguauauauuaucca
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2189.miRNA:13262	uuugaaguauauauuauccau
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2189.miRNA:13263	auauauuauccauccauuaga
>scaffold4137.406.0	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	58.349559	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucauuucuaacaaa-caugucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++++++++++++++++--|+++++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++++++++++++++++---+++++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguaaagguuguaacguacacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                                       *********************	28:::48	27--46	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2190.miRNA:13264	caaauauuggccaauuu-aaa
                                    *********************	25:::45	24--43	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2190.miRNA:13265	ugucaaauauuggccaauuu-
                                      *********************	27:::47	26--45	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2190.miRNA:13266	ucaaauauuggccaauuu-aa
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2190.miRNA:13267	aauauuggccaauuu-aaacu
                                  *********************	23:::43	22--42	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2190.miRNA:13268	caugucaaauauuggccaauu
                                *********************	21:::41	21--40	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2190.miRNA:13269	a-caugucaaauauuggccaa
                                                 *********************	38:::58	37--56	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2190.miRNA:13270	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                                                *********************	37:::57	36--55	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2190.miRNA:13271	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2190.miRNA:13272	aaauauuggccaauuu-aaac
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2190.miRNA:13273	aauauuggccaauuu-aaacu
                                          *********************	31:::51	30--49	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2190.miRNA:13274	auauuggccaauuu-aaacuu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2190.miRNA:13275	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2190
	uaguaauuuauaaaaaauggauaaaauuaaauuugaaguauauauuauccauccauuagacacuaacauaauacuauuaucauagagucuccuaaaauauguauuugaauuucauuagacaauuauauaaagagcuuaauaugucaaauauuaauuuuuagucauuucuaacaaacaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaac
	.(((..((((((.....((..(((....((((((.(((((((((((...........((((.(((..(((((...)))))..))).)))).....)))))))))))))))))..)))..))....))))))..)))((((((.....)))))).(((((((((((((((((((..(((((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)))))...))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.422.0	is_MIRNA
	VAL:	2.69	MeanVal:	63.61196	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuagucauuucuaacaaa-caugucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++++++++++++++--|+++++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++++++++++++++---+++++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaucgguaaagguuguaacguacacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                                               *********************	36:::56	35--54	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2191.miRNA:13276	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                                              *********************	35:::55	34--53	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2191.miRNA:13277	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
                                      *********************	27:::47	26--45	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2191.miRNA:13278	aaauauuggccaauuu-aaac
                                       *********************	28:::48	27--46	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2191.miRNA:13279	aauauuggccaauuu-aaacu
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2191.miRNA:13280	auauuggccaauuu-aaacuu
                                                *********************	37:::57	36--55	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2191.miRNA:13281	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2191
	auggauaaaauuaaauuugaaguauauauuauccauccauuagacacuaacauaauacuauuaucauagagucuccuaaaauauguauuugaauuucauuagacaauuauauaaagagcuuaauaugucaaauauuaauuuuuagucauuucuaacaaacaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaaccaa
	.(((....((((((((((((....(((((((....((....((((.(((..(((((...)))))..))).)))).......((((((.(((............))).))))))..))...))))))))))))).))))))(((((((((((((((((..(((((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)))))...)))))))))))))))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.429.0	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	58.349559	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucauuucuaacaaa-caugucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++++++++++++++++--|+++++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++++++++++++++++---+++++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguaaagguuguaacguacacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                                                 *********************	38:::58	37--56	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2192.miRNA:13282	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                                                *********************	37:::57	36--55	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2192.miRNA:13283	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2192.miRNA:13284	aaauauuggccaauuu-aaac
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2192.miRNA:13285	aauauuggccaauuu-aaacu
                                          *********************	31:::51	30--49	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2192.miRNA:13286	auauuggccaauuu-aaacuu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2192.miRNA:13287	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2192
	aaauuaaauuugaaguauauauuauccauccauuagacacuaacauaauacuauuaucauagagucuccuaaaauauguauuugaauuucauuagacaauuauauaaagagcuuaauaugucaaauauuaauuuuuagucauuucuaacaaacaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaaccaaguuucauu
	.(((.(((((((....((((((((....((....((((.(((..(((((...)))))..))).)))).......((((((.(((............))).))))))..))...))))))))..........(((((((((((((((((((..(((((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)))))...))))))))))))))))))).))))))).)))

###########################################################################################################################

>scaffold4137.433.0	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	58.349559	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucauuucuaacaaa-caugucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++++++++++++++++--|+++++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++++++++++++++++---+++++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguaaagguuguaacguacacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                                                 *********************	38:::58	37--56	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2193.miRNA:13288	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                                                *********************	37:::57	36--55	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2193.miRNA:13289	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2193.miRNA:13290	aaauauuggccaauuu-aaac
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2193.miRNA:13291	aauauuggccaauuu-aaacu
                                          *********************	31:::51	30--49	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2193.miRNA:13292	auauuggccaauuu-aaacuu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2193.miRNA:13293	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2193
	uaaauuugaaguauauauuauccauccauuagacacuaacauaauacuauuaucauagagucuccuaaaauauguauuugaauuucauuagacaauuauauaaagagcuuaauaugucaaauauuaauuuuuagucauuucuaacaaacaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaaccaaguuuc
	.(((((((....((((((((....((....((((.(((..(((((...)))))..))).)))).......((((((.(((............))).))))))..))...))))))))..........(((((((((((((((((((..(((((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)))))...))))))))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.438.0	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	58.349559	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucauuucuaacaaa-caugucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++++++++++++++++--|+++++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++++++++++++++++---+++++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguaaagguuguaacguacacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                                                 *********************	38:::58	37--56	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2194.miRNA:13294	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                                                *********************	37:::57	36--55	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2194.miRNA:13295	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2194.miRNA:13296	aaauauuggccaauuu-aaac
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2194.miRNA:13297	aauauuggccaauuu-aaacu
                                          *********************	31:::51	30--49	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2194.miRNA:13298	auauuggccaauuu-aaacuu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2194.miRNA:13299	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2194
	uugaaguauauauuauccauccauuagacacuaacauaauacuauuaucauagagucuccuaaaauauguauuugaauuucauuagacaauuauauaaagagcuuaauaugucaaauauuaauuuuuagucauuucuaacaaacaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaaccaaguuucau
	.(((((.((((((((....((....((((.(((..(((((...)))))..))).)))).......((((((.(((............))).))))))..))...))))))))..........(((((((((((((((((((..(((((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)))))...))))))))))))))))))).....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.442.0	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	58.349559	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucauuucuaacaaa-caugucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++++++++++++++++--|+++++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++++++++++++++++---+++++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguaaagguuguaacguacacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                                                 *********************	38:::58	37--56	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2195.miRNA:13300	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                                                *********************	37:::57	36--55	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2195.miRNA:13301	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2195.miRNA:13302	aaauauuggccaauuu-aaac
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2195.miRNA:13303	aauauuggccaauuu-aaacu
                                          *********************	31:::51	30--49	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2195.miRNA:13304	auauuggccaauuu-aaacuu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2195.miRNA:13305	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2195
	aguauauauuauccauccauuagacacuaacauaauacuauuaucauagagucuccuaaaauauguauuugaauuucauuagacaauuauauaaagagcuuaauaugucaaauauuaauuuuuagucauuucuaacaaacaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaac
	...((((((((....((....((((.(((..(((((...)))))..))).)))).......((((((.(((............))).))))))..))...))))))))..........(((((((((((((((((((..(((((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)))))...))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.462.0	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	58.349559	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucauuucuaacaaa-caugucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++++++++++++++++--|+++++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++++++++++++++++---+++++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguaaagguuguaacguacacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                                                 *********************	38:::58	37--56	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2196.miRNA:13306	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                                                *********************	37:::57	36--55	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2196.miRNA:13307	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2196.miRNA:13308	aaauauuggccaauuu-aaac
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2196.miRNA:13309	aauauuggccaauuu-aaacu
                                          *********************	31:::51	30--49	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2196.miRNA:13310	auauuggccaauuu-aaacuu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2196.miRNA:13311	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2196
	uagacacuaacauaauacuauuaucauagagucuccuaaaauauguauuugaauuucauuagacaauuauauaaagagcuuaauaugucaaauauuaauuuuuagucauuucuaacaaacaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaaccaaguuuc
	.((((.(((..(((((...)))))..))).)))).......((((((.(((............))).))))))..(((((((((((.....)))))).(((((((((((((((((((..(((((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)))))...)))))))))))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.474.0	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	58.349559	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucauuucuaacaaa-caugucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++++++++++++++++--|+++++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++++++++++++++++---+++++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguaaagguuguaacguacacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                                                 *********************	38:::58	37--56	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2197.miRNA:13312	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                                                *********************	37:::57	36--55	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2197.miRNA:13313	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2197.miRNA:13314	aaauauuggccaauuu-aaac
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2197.miRNA:13315	aauauuggccaauuu-aaacu
                                          *********************	31:::51	30--49	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2197.miRNA:13316	auauuggccaauuu-aaacuu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2197.miRNA:13317	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2197
	uaauacuauuaucauagagucuccuaaaauauguauuugaauuucauuagacaauuauauaaagagcuuaauaugucaaauauuaauuuuuagucauuucuaacaaacaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaaccaaguuucau
	.(((((...(((..(((......)))..))).)))))((((........((((((((...........)))).)))).........(((((((((((((((((((..(((((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)))))...)))))))))))))))))))......)))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.479.0	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	58.349559	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucauuucuaacaaa-caugucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++++++++++++++++--|+++++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++++++++++++++++---+++++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguaaagguuguaacguacacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                                                 *********************	38:::58	37--56	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2198.miRNA:13318	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                                                *********************	37:::57	36--55	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2198.miRNA:13319	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2198.miRNA:13320	aaauauuggccaauuu-aaac
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2198.miRNA:13321	aauauuggccaauuu-aaacu
                                          *********************	31:::51	30--49	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2198.miRNA:13322	auauuggccaauuu-aaacuu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2198.miRNA:13323	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2198
	cuauuaucauagagucuccuaaaauauguauuugaauuucauuagacaauuauauaaagagcuuaauaugucaaauauuaauuuuuagucauuucuaacaaacaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaac
	.((((..(((((((.(((......((((((.(((............))).))))))..))))))..))))...))))....(((((((((((((((((((..(((((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)))))...))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.485.0	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	58.349559	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucauuucuaacaaa-caugucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++++++++++++++++--|+++++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++++++++++++++++---+++++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguaaagguuguaacguacacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                                                 *********************	38:::58	37--56	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2199.miRNA:13324	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                                                *********************	37:::57	36--55	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2199.miRNA:13325	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2199.miRNA:13326	aaauauuggccaauuu-aaac
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2199.miRNA:13327	aauauuggccaauuu-aaacu
                                          *********************	31:::51	30--49	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2199.miRNA:13328	auauuggccaauuu-aaacuu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2199.miRNA:13329	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2199
	ucauagagucuccuaaaauauguauuugaauuucauuagacaauuauauaaagagcuuaauaugucaaauauuaauuuuuagucauuucuaacaaacaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaac
	.(((((((.(((......((((((.(((............))).))))))..))))))..))))...........(((((((((((((((((((..(((((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)))))...))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.487.0	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	58.349559	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucauuucuaacaaa-caugucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++++++++++++++++--|+++++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++++++++++++++++---+++++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguaaagguuguaacguacacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                                                 *********************	38:::58	37--56	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2200.miRNA:13330	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                                                *********************	37:::57	36--55	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2200.miRNA:13331	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2200.miRNA:13332	aaauauuggccaauuu-aaac
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2200.miRNA:13333	aauauuggccaauuu-aaacu
                                          *********************	31:::51	30--49	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2200.miRNA:13334	auauuggccaauuu-aaacuu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2200.miRNA:13335	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2200
	auagagucuccuaaaauauguauuugaauuucauuagacaauuauauaaagagcuuaauaugucaaauauuaauuuuuagucauuucuaacaaacaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaaccaaguuuc
	.(((......)))...((((((.(((............))).))))))..(((((((((((.....)))))).(((((((((((((((((((..(((((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)))))...)))))))))))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.487.1	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	58.349559	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucauuucuaacaaa-caugucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++++++++++++++++--|+++++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++++++++++++++++---+++++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguaaagguuguaacguacacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                                                 *********************	38:::58	37--56	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2201.miRNA:13336	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                                                *********************	37:::57	36--55	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2201.miRNA:13337	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2201.miRNA:13338	aaauauuggccaauuu-aaac
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2201.miRNA:13339	aauauuggccaauuu-aaacu
                                          *********************	31:::51	30--49	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2201.miRNA:13340	auauuggccaauuu-aaacuu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2201.miRNA:13341	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2201
	auagagucuccuaaaauauguauuugaauuucauuagacaauuauauaaagagcuuaauaugucaaauauuaauuuuuagucauuucuaacaaacaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaaccaaguuuc
	................((((((.(((............))).))))))..(((((((((((.....)))))).(((((((((((((((((((..(((((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)))))...)))))))))))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.502.0	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	58.349559	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucauuucuaacaaa-caugucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++++++++++++++++--|+++++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++++++++++++++++---+++++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguaaagguuguaacguacacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                                                 *********************	38:::58	37--56	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2202.miRNA:13342	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                                                *********************	37:::57	36--55	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2202.miRNA:13343	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2202.miRNA:13344	aaauauuggccaauuu-aaac
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2202.miRNA:13345	aauauuggccaauuu-aaacu
                                          *********************	31:::51	30--49	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2202.miRNA:13346	auauuggccaauuu-aaacuu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2202.miRNA:13347	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2202
	auauguauuugaauuucauuagacaauuauauaaagagcuuaauaugucaaauauuaauuuuuagucauuucuaacaaacaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaaccaaguuuc
	.((((((.(((............))).))))))..(((((((((((.....)))))).(((((((((((((((((((..(((((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)))))...)))))))))))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.510.0	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	58.349559	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucauuucuaacaaa-caugucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++++++++++++++++--|+++++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++++++++++++++++---+++++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguaaagguuguaacguacacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                                                 *********************	38:::58	37--56	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2203.miRNA:13348	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                                                *********************	37:::57	36--55	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2203.miRNA:13349	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2203.miRNA:13350	aaauauuggccaauuu-aaac
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2203.miRNA:13351	aauauuggccaauuu-aaacu
                                          *********************	31:::51	30--49	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2203.miRNA:13352	auauuggccaauuu-aaacuu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2203.miRNA:13353	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2203
	uugaauuucauuagacaauuauauaaagagcuuaauaugucaaauauuaauuuuuagucauuucuaacaaacaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaaccaaguuucau
	.((((........((((((((...........)))).)))).........(((((((((((((((((((..(((((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)))))...)))))))))))))))))))......)))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.522.0	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	58.349559	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucauuucuaacaaa-caugucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++++++++++++++++--|+++++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++++++++++++++++---+++++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguaaagguuguaacguacacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                                                 *********************	38:::58	37--56	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2204.miRNA:13354	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                                                *********************	37:::57	36--55	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2204.miRNA:13355	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2204.miRNA:13356	aaauauuggccaauuu-aaac
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2204.miRNA:13357	aauauuggccaauuu-aaacu
                                          *********************	31:::51	30--49	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2204.miRNA:13358	auauuggccaauuu-aaacuu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2204.miRNA:13359	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2204
	agacaauuauauaaagagcuuaauaugucaaauauuaauuuuuagucauuucuaacaaacaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaaccaaguuucauuauguauagauuuuuaaguuuuauuaucaaaaauuuuagcuuaaauuucuaguuauuuccaucauacauuaaaaaguaauuaaguccauuuaaaaaauuucuaacacuaguaaaacuuuuaagaaaauauuuuuuaauuacauuugacuauuaacauggugaaaucuuaauuuuuuguca
	.(((((.............(((((((.....)))))))(((((((((((((((((((..(((((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)))))...)))))))))))))))))))..((((((((((((((.((((..((((((((..(((......)))...))))))))..)))).......................((((.((((((....(((((((((((((......((.....))....))))...)))))))))....)))))).)))).))))))))))).)))......))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.522.1	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	58.349559	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucauuucuaacaaa-caugucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++++++++++++++++--|+++++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++++++++++++++++---+++++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguaaagguuguaacguacacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                                                 *********************	38:::58	37--56	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2205.miRNA:13360	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                                                *********************	37:::57	36--55	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2205.miRNA:13361	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2205.miRNA:13362	aaauauuggccaauuu-aaac
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2205.miRNA:13363	aauauuggccaauuu-aaacu
                                          *********************	31:::51	30--49	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2205.miRNA:13364	auauuggccaauuu-aaacuu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2205.miRNA:13365	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2205
	agacaauuauauaaagagcuuaauaugucaaauauuaauuuuuagucauuucuaacaaacaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaaccaaguuucauuauguauagauuuuuaaguuuuauuaucaaaaauuuuagcuuaaauuucuaguuauuuccaucauacauuaaaaaguaauuaaguccauuuaaaaaauuucuaacacuaguaaaacuuuuaagaaaauauuuuuuaauuacauuugacuauuaacauggugaaaucuuaauuuuuuguca
	.(((((....((.((((...((((((.....)))))).(((((((((((((((((((..(((((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)))))...))))))))))))))))))).....(((((((((((.((((..((((((((..(((......)))...))))))))..)))).......................((((.((((((....(((((((((((((......((.....))....))))...)))))))))....)))))).)))).))))))))))))))).))...))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.536.0	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	58.349559	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucauuucuaacaaa-caugucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++++++++++++++++--|+++++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++++++++++++++++---+++++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguaaagguuguaacguacacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                                                 *********************	38:::58	37--56	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2206.miRNA:13366	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                                                *********************	37:::57	36--55	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2206.miRNA:13367	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2206.miRNA:13368	aaauauuggccaauuu-aaac
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2206.miRNA:13369	aauauuggccaauuu-aaacu
                                          *********************	31:::51	30--49	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2206.miRNA:13370	auauuggccaauuu-aaacuu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2206.miRNA:13371	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2206
	agagcuuaauaugucaaauauuaauuuuuagucauuucuaacaaacaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaaccaaguuuc
	.(((((((((((.....)))))).(((((((((((((((((((..(((((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)))))...)))))))))))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.541.0	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	58.349559	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucauuucuaacaaa-caugucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++++++++++++++++--|+++++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++++++++++++++++---+++++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguaaagguuguaacguacacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                                                 *********************	38:::58	37--56	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2207.miRNA:13372	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                                                *********************	37:::57	36--55	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2207.miRNA:13373	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2207.miRNA:13374	aaauauuggccaauuu-aaac
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2207.miRNA:13375	aauauuggccaauuu-aaacu
                                          *********************	31:::51	30--49	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2207.miRNA:13376	auauuggccaauuu-aaacuu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2207.miRNA:13377	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2207
	uuaauaugucaaauauuaauuuuuagucauuucuaacaaacaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaac
	.((((((.....)))))).(((((((((((((((((((..(((((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)))))...))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.545.0	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	58.349559	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucauuucuaacaaa-caugucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++++++++++++++++--|+++++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++++++++++++++++---+++++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguaaagguuguaacguacacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                                                 *********************	38:::58	37--56	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2208.miRNA:13378	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                                                *********************	37:::57	36--55	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2208.miRNA:13379	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2208.miRNA:13380	aaauauuggccaauuu-aaac
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2208.miRNA:13381	aauauuggccaauuu-aaacu
                                          *********************	31:::51	30--49	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2208.miRNA:13382	auauuggccaauuu-aaacuu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2208.miRNA:13383	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2208
	uaugucaaauauuaauuuuuagucauuucuaacaaacaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaaccaaguuucauuauguauagauuuuuaaguuuuauuaucaaaaauuuuagcuuaaauuucuaguuauuuccaucauacauuaaaaaguaauuaaguccauuuaaaaaauuucuaacacuaguaaaacuuuuaagaaaauauuuuuuaauuacauuugacuauuaacauggugaaaucuuaauuuuuugucauu
	.(((.((((......(((((((((((((((((((..(((((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)))))...)))))))))))))))))))..((((((((((((((.((((..((((((((..(((......)))...))))))))..)))).......................((((.((((((....(((((((((((((......((.....))....))))...)))))))))....)))))).)))).))))))))))).))).....)))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.545.1	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	58.349559	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucauuucuaacaaa-caugucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++++++++++++++++--|+++++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++++++++++++++++---+++++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguaaagguuguaacguacacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                                                 *********************	38:::58	37--56	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2209.miRNA:13384	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                                                *********************	37:::57	36--55	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2209.miRNA:13385	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2209.miRNA:13386	aaauauuggccaauuu-aaac
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2209.miRNA:13387	aauauuggccaauuu-aaacu
                                          *********************	31:::51	30--49	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2209.miRNA:13388	auauuggccaauuu-aaacuu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2209.miRNA:13389	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2209
	uaugucaaauauuaauuuuuagucauuucuaacaaacaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaaccaaguuucauuauguauagauuuuuaaguuuuauuaucaaaaauuuuagcuuaaauuucuaguuauuuccaucauacauuaaaaaguaauuaaguccauuuaaaaaauuucuaacacuaguaaaacuuuuaagaaaauauuuuuuaauuacauuugacuauuaacauggugaaaucuuaauuuuuugucauu
	.(((.((((.((((.(((((((((((((((((((..(((((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)))))...)))))))))))))))))))....((((((((((((.((((..((((((((..(((......)))...))))))))..)))).......................((((.((((((....(((((((((((((......((.....))....))))...)))))))))....)))))).)))).))))))))))))..))))..)))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.559.0	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	58.349559	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagucauuucuaacaaa-caugucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++++++++++++++++--|+++++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++++++++++++++++---+++++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaaaucgguaaagguuguaacguacacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                                                 *********************	38:::58	37--56	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2210.miRNA:13390	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                                                *********************	37:::57	36--55	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2210.miRNA:13391	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
                                        *********************	29:::49	28--47	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2210.miRNA:13392	aaauauuggccaauuu-aaac
                                         *********************	30:::50	29--48	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2210.miRNA:13393	aauauuggccaauuu-aaacu
                                          *********************	31:::51	30--49	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2210.miRNA:13394	auauuggccaauuu-aaacuu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2210.miRNA:13395	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2210
	auuuuuagucauuucuaacaaacaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaaccaaguuucauuauguauagauuuuuaaguuuuauuaucaaaaauuuuagcuuaaauuucuaguuauuuccaucauacauuaaaaaguaauuaaguccauuuaaaaaauuucuaacacuaguaaaacuuuuaagaaaauauuuuuuaauuacauuugacuauuaacauggugaaaucuua
	.(((((((((((((((((((..(((((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)))))...)))))))))))))))))))..((((((((((((((.((((..((((((((..(((......)))...))))))))..)))).......................((((.((((((....(((((((((((((......((.....))....))))...)))))))))....)))))).)))).))))))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.580.0	is_MIRNA
	VAL:	1.67	MeanVal:	39.544805	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caugucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    guacacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                           *********************	16:::36	16--35	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2211.miRNA:13396	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                          *********************	15:::35	15--34	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2211.miRNA:13397	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2211.miRNA:13398	aaauauuggccaauuu-aaac
                   *********************	8:::28	8--27	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2211.miRNA:13399	aauauuggccaauuu-aaacu
                    *********************	9:::29	9--28	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2211.miRNA:13400	auauuggccaauuu-aaacuu
                            *********************	17:::37	17--36	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2211.miRNA:13401	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2211
	acaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaaccaaguuucauuauguauagauuuuuaaguuuuauuaucaaaaauuuuagcuuaaauuucuaguuauuuccaucauacauuaaaaaguaauuaaguccauuuaaaaaauuucuaacacuaguaaaacuuuuaagaaaauauuuuuuaauuacauuugacuauuaacauggugaaaucuuaauuuuuugucauucccaacaug
	.(((((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)))))..(((((((.((((((.(((((..((((((((((((((.((((..((((((((..(((......)))...))))))))..)))).......................((((.((((((....(((((((((((((......((.....))....))))...)))))))))....)))))).)))).))))))))))).)))..))))).)))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.584.0	is_MIRNA
	VAL:	1.73	MeanVal:	40.936612	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaauauuggccaauuu-aaacuuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            ++-+++++++++---++++|+++-++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            ++-+++++++++---++++-+++-++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    cacuuuauaaucagcuaaacuuuaaaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                        *********************	13:::33	13--32	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2212.miRNA:13402	ccaauuu-aaacuuuuuuaau
                       *********************	12:::32	12--31	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2212.miRNA:13403	gccaauuu-aaacuuuuuuaa
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2212.miRNA:13404	aaauauuggccaauuu-aaac
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2212.miRNA:13405	aauauuggccaauuu-aaacu
                 *********************	6:::26	6--25	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2212.miRNA:13406	auauuggccaauuu-aaacuu
                         *********************	14:::34	14--33	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2212.miRNA:13407	caauuu-aaacuuuuuuaauu
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2212
	gucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaaccaaguuucauuauguauagauuuuuaaguuuuauuaucaaaaauuuuagcuuaaauuucuaguuauuuccaucauacauuaaaaaguaauuaaguccauuuaaaaaauuucuaacacuaguaaaacuuuuaagaaaauauuuuuuaauuacauuugacuauuaacauggugaaaucuuaauuuuuugucauucccaacaugcau
	((.(((((((((...(((((((.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..)))).))).))))...))))))))).)).(((.(((((((.((((((.(((((..((((((((((((((.((((..((((((((..(((......)))...))))))))..)))).......................((((.((((((....(((((((((((((......((.....))....))))...)))))))))....)))))).)))).))))))))))).)))..))))).)))))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.591.0	is_MIRNA
	VAL:	2.51	MeanVal:	36.977244	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            ++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            ++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2213.miRNA:13408	uuuuuaauuuuuaugu-gaaa
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2213.miRNA:13409	uuuuaauuuuuaugu-gaaau
                 *********************	6:::26	6--25	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2213.miRNA:13410	uaauuuuuaugu-gaaauggu
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2213.miRNA:13411	uuuaauuuuuaugu-gaaaug
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2213.miRNA:13412	gaaauggucaauuucuaaagg
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2213.miRNA:13413	aauuuuuaugu-gaaaugguc
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2213
	auuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaa
	.(((((((........((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..))))............((((((((........))))))))...))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.606.0	is_MIRNA
	VAL:	2.51	MeanVal:	36.977244	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuuaauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            ++++--+++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            ++++--+++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    aaaacuuuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2214.miRNA:13414	uuuuuaauuuuuaugu-gaaa
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2214.miRNA:13415	uuuuaauuuuuaugu-gaaau
                 *********************	6:::26	6--25	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2214.miRNA:13416	uaauuuuuaugu-gaaauggu
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2214.miRNA:13417	uuuaauuuuuaugu-gaaaug
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2214.miRNA:13418	gaaauggucaauuucuaaagg
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2214.miRNA:13419	aauuuuuaugu-gaaaugguc
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2214
	cuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaaccaa
	.((((..((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..))))............((((((((........))))))))...(((.......))).

###########################################################################################################################

>scaffold4137.612.0	is_MIRNA
	VAL:	2.67	MeanVal:	34.245692	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuuuuaugu-gaaauggucaauuucuaaagg
            +++++++++++|+++++++++-+++++++-+++
            +++++++++++-+++++++++-+++++++-+++
    REV:    uuaaaaguacaguuuuaccagguaaagauaucc
                        *********************	13:::33	12--32	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2215.miRNA:13420	gaaauggucaauuucuaaagg
                    *********************	9:::29	9--28	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2215.miRNA:13421	ugu-gaaauggucaauuucua
                   *********************	8:::28	8--27	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2215.miRNA:13422	augu-gaaauggucaauuucu
                      *********************	11:::31	11--30	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2215.miRNA:13423	u-gaaauggucaauuucuaaa
                       *********************	12:::32	12--31	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2215.miRNA:13424	-gaaauggucaauuucuaaag
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2215.miRNA:13425	auuuuuaugu-gaaaugguca
>>scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2215
	uaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaaccaa
	.((((((((((((((((((((.(((((((.(((......))).))))))).))))))))).)))))))))))..................((((((((........))))))))...(((.......))).

###########################################################################################################################

>scaffold4145.1.1	is_MIRNA
	VAL:	10.98	MeanVal:	264.176821	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaauuucaaaauuuucaaaucgguuaauauuugacaugcauguuugaaaugacuaaaaaucaa-guuucaucaugauaacucaugucu
            +++++++--++-++++++++------+++-+++++++++++++++++++++++-++++++++---|+++++++++++-------++++++
            +++++++-|++-++++++++------+++-+++++++++++++++++++++++-++++++++----+++++++++++--|||||++++++
    REV:    cuuuuaac-uuauaaagguucaaauuguuuuaagcuguacguacaaacuuuaccgauuuuuaacuccaaagugguacaa-----uacggg
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2216.miRNA:13426	uuugaaaugacuaaaaaucaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2216.miRNA:13427	guuugaaaugacuaaaaauca
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2216.miRNA:13428	uguuugaaaugacuaaaaauc
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2216.miRNA:13429	auguuugaaaugacuaaaaau
                                                            *********************	49:::69	49--68	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2216.miRNA:13430	aaaugacuaaaaaucaa-guu
                                                         *********************	46:::66	46--65	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2216.miRNA:13431	uugaaaugacuaaaaaucaa-
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2216
	ucaaugggguuaagcuauggaaauugaccaaauuuuuuuacaagaaaauuucaaaauuuucaaaucgguuaauauuugacaugcauguuugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaacucaugucuauaaugaccaaacgugguugaaacucaauuuuacuccauguuauuuuagcauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu
	((((..((((.(((((.(((((((((((.(((....)))....(((((((..((.((((((((......(((.(((((((((((((((((((((((.((((((((...(((((((((((.......((((((.....(((((....))))).....((((...(((.(((.((((..((((.(((((....)))))..))))..)))).))))))....)))).))))))..)))))))))))....)))))))).))))))))))))))))))))))).)))......)))))))).)).)))))))...........)))))))))))...((((((..((((((.....))))))...))....)))).....((((((((..((.............))..)))))))).............))))).))))..))))...........(((((((((..((((.................))))..)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold4145.1.2	is_MIRNA
	VAL:	8.44	MeanVal:	202.9303855	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaauuucaaaauuuucaaaucgguuaauauuugacaugcauguuugaaaugacuaaaaaucaa-guuucaucaugauaacucaugucu
            +++++++-----++++++++------+++-+++++++++++++++++++++++-++++++++---|+++++++++++-------++++++
            +++++++----|++++++++------+++-+++++++++++++++++++++++-++++++++----+++++++++++--|||||++++++
    REV:    cuuuuaacuua-uaaagguucaaauuguuuuaagcuguacguacaaacuuuaccgauuuuuaacuccaaagugguacaa-----uacggg
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2217.miRNA:13432	uuugaaaugacuaaaaaucaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2217.miRNA:13433	guuugaaaugacuaaaaauca
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2217.miRNA:13434	uguuugaaaugacuaaaaauc
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2217.miRNA:13435	auguuugaaaugacuaaaaau
                                                            *********************	49:::69	49--68	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2217.miRNA:13436	aaaugacuaaaaaucaa-guu
                                                         *********************	46:::66	46--65	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2217.miRNA:13437	uugaaaugacuaaaaaucaa-
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2217
	ucaaugggguuaagcuauggaaauugaccaaauuuuuuuacaagaaaauuucaaaauuuucaaaucgguuaauauuugacaugcauguuugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaacucaugucuauaaugaccaaacgugguugaaacucaauuuuacuccauguuauuuuagcauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu
	((((..((((.(((((.(((((((((((.(((....)))....(((((((.....((((((((......(((.(((((((((((((((((((((((.((((((((...(((((((((((.......((((((.....(((((....))))).....((((...(((.(((.((((..((((.(((((....)))))..))))..)))).))))))....)))).))))))..)))))))))))....)))))))).))))))))))))))))))))))).)))......))))))))....)))))))...........)))))))))))...((((((..((((((.....))))))...))....)))).....((((((((..((.............))..)))))))).............))))).))))..))))...........(((((((((..((((.................))))..)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold4145.12.0	is_MIRNA
	VAL:	10.98	MeanVal:	264.176821	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaauuucaaaauuuucaaaucgguuaauauuugacaugcauguuugaaaugacuaaaaaucaa-guuucaucaugauaacucaugucu
            +++++++--++-++++++++------+++-+++++++++++++++++++++++-++++++++---|+++++++++++-------++++++
            +++++++-|++-++++++++------+++-+++++++++++++++++++++++-++++++++----+++++++++++--|||||++++++
    REV:    cuuuuaac-uuauaaagguucaaauuguuuuaagcuguacguacaaacuuuaccgauuuuuaacuccaaagugguacaa-----uacggg
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2218.miRNA:13438	uuugaaaugacuaaaaaucaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2218.miRNA:13439	guuugaaaugacuaaaaauca
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2218.miRNA:13440	uguuugaaaugacuaaaaauc
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2218.miRNA:13441	auguuugaaaugacuaaaaau
                                                            *********************	49:::69	49--68	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2218.miRNA:13442	aaaugacuaaaaaucaa-guu
                                                         *********************	46:::66	46--65	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2218.miRNA:13443	uugaaaugacuaaaaaucaa-
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2218
	aagcuauggaaauugaccaaauuuuuuuacaagaaaauuucaaaauuuucaaaucgguuaauauuugacaugcauguuugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaacucaugucuauaaugaccaaacgugguugaaacucaauuuuacuccauguuauuuuagcauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaauga
	.((((.(((((((((((.(((....)))....(((((((..((.((((((((......(((.(((((((((((((((((((((((.((((((((...(((((((((((.......((((((.....(((((....))))).....((((...(((.(((.((((..((((.(((((....)))))..))))..)))).))))))....)))).))))))..)))))))))))....)))))))).))))))))))))))))))))))).)))......)))))))).)).)))))))...........)))))))))))...((((((..((((((.....))))))...))....))))..............))))..(((((.(((((((((..((((((.............((((((......)))))).............)))))).))))......)))))...))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4145.12.2	is_MIRNA
	VAL:	8.44	MeanVal:	202.9303855	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaauuucaaaauuuucaaaucgguuaauauuugacaugcauguuugaaaugacuaaaaaucaa-guuucaucaugauaacucaugucu
            +++++++-----++++++++------+++-+++++++++++++++++++++++-++++++++---|+++++++++++-------++++++
            +++++++----|++++++++------+++-+++++++++++++++++++++++-++++++++----+++++++++++--|||||++++++
    REV:    cuuuuaacuua-uaaagguucaaauuguuuuaagcuguacguacaaacuuuaccgauuuuuaacuccaaagugguacaa-----uacggg
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2219.miRNA:13444	uuugaaaugacuaaaaaucaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2219.miRNA:13445	guuugaaaugacuaaaaauca
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2219.miRNA:13446	uguuugaaaugacuaaaaauc
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2219.miRNA:13447	auguuugaaaugacuaaaaau
                                                            *********************	49:::69	49--68	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2219.miRNA:13448	aaaugacuaaaaaucaa-guu
                                                         *********************	46:::66	46--65	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2219.miRNA:13449	uugaaaugacuaaaaaucaa-
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2219
	aagcuauggaaauugaccaaauuuuuuuacaagaaaauuucaaaauuuucaaaucgguuaauauuugacaugcauguuugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaacucaugucuauaaugaccaaacgugguugaaacucaauuuuacuccauguuauuuuagcauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaauga
	.((((.(((((((((((.(((....)))....(((((((.....((((((((......(((.(((((((((((((((((((((((.((((((((...(((((((((((.......((((((.....(((((....))))).....((((...(((.(((.((((..((((.(((((....)))))..))))..)))).))))))....)))).))))))..)))))))))))....)))))))).))))))))))))))))))))))).)))......))))))))....)))))))...........)))))))))))...((((((..((((((.....))))))...))....))))..............))))..(((((.(((((((((..((((((.............((((((......)))))).............)))))).))))......)))))...))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4145.17.1	is_MIRNA
	VAL:	10.98	MeanVal:	264.176821	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaauuucaaaauuuucaaaucgguuaauauuugacaugcauguuugaaaugacuaaaaaucaa-guuucaucaugauaacucaugucu
            +++++++--++-++++++++------+++-+++++++++++++++++++++++-++++++++---|+++++++++++-------++++++
            +++++++-|++-++++++++------+++-+++++++++++++++++++++++-++++++++----+++++++++++--|||||++++++
    REV:    cuuuuaac-uuauaaagguucaaauuguuuuaagcuguacguacaaacuuuaccgauuuuuaacuccaaagugguacaa-----uacggg
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2220.miRNA:13450	uuugaaaugacuaaaaaucaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2220.miRNA:13451	guuugaaaugacuaaaaauca
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2220.miRNA:13452	uguuugaaaugacuaaaaauc
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2220.miRNA:13453	auguuugaaaugacuaaaaau
                                                            *********************	49:::69	49--68	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2220.miRNA:13454	aaaugacuaaaaaucaa-guu
                                                         *********************	46:::66	46--65	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2220.miRNA:13455	uugaaaugacuaaaaaucaa-
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2220
	auggaaauugaccaaauuuuuuuacaagaaaauuucaaaauuuucaaaucgguuaauauuugacaugcauguuugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaacucaugucuauaaugaccaaacgugguugaaacucaauuuuacuccauguuauuuuagcauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuugg
	.(((((((((((.(((....)))....(((((((..((.((((((((......(((.(((((((((((((((((((((((.((((((((...(((((((((((.......((((((.....(((((....))))).....((((...(((.(((.((((..((((.(((((....)))))..))))..)))).))))))....)))).))))))..)))))))))))....)))))))).))))))))))))))))))))))).)))......)))))))).)).)))))))...........)))))))))))..((((.((((.((((..(((..(((((....))))).))).....))))...))))....(((((.(((((((((..((((((.............((((((......)))))).............)))))).))))......)))))...)))))......)))).

###########################################################################################################################

>scaffold4145.182.0	is_MIRNA
	VAL:	26.59	MeanVal:	402.931302	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuuaauuuggguauguuuuga--agggcauaacauggugaaaccucaauuuuuag
            +++-++++++--+++--++++-||+++---++-+++++++++++----++++++++
            +++-++++++--+++--++++---+++-||++-+++++++++++---|++++++++
    REV:    ugguuuaaacaaguaauaaauguaucca--auaguacuacuuugaac-uaaaaauc
                                              *********************	35:::55	33--53	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221.miRNA:13456	auggugaaaccucaauuuuua
                                               *********************	36:::56	34--54	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221.miRNA:13457	uggugaaaccucaauuuuuag
                                             *********************	34:::54	32--52	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221.miRNA:13458	cauggugaaaccucaauuuuu
                                           *********************	32:::52	30--50	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221.miRNA:13459	aacauggugaaaccucaauuu
                                          *********************	31:::51	29--49	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221.miRNA:13460	uaacauggugaaaccucaauu
                                            *********************	33:::53	31--51	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221.miRNA:13461	acauggugaaaccucaauuuu
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221
	cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu
	.(((((....))))).....(((.((((((..(((..((((.(((...((.(((((((((((....((((((((.(((((((((((((((((((....(((((.....((((((((...((.((((......)))).))...))))))))))))).((((.((((..(((..(((((....))))).))).....))))...)))).........)))))))))))))))))))............((((((......))))))..))))))))...))))))))))).)).)))...))))..)))..)))))).)))

###########################################################################################################################

>scaffold4145.182.1	is_MIRNA
	VAL:	26.59	MeanVal:	402.931302	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuuaauuuggguauguuuuga--agggcauaacauggugaaaccucaauuuuuag
            +++-++++++--+++--++++-||+++---++-+++++++++++----++++++++
            +++-++++++--+++--++++---+++-||++-+++++++++++---|++++++++
    REV:    ugguuuaaacaaguaauaaauguaucca--auaguacuacuuugaac-uaaaaauc
                                              *********************	35:::55	33--53	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222.miRNA:13462	auggugaaaccucaauuuuua
                                               *********************	36:::56	34--54	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222.miRNA:13463	uggugaaaccucaauuuuuag
                                             *********************	34:::54	32--52	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222.miRNA:13464	cauggugaaaccucaauuuuu
                                           *********************	32:::52	30--50	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222.miRNA:13465	aacauggugaaaccucaauuu
                                          *********************	31:::51	29--49	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222.miRNA:13466	uaacauggugaaaccucaauu
                                            *********************	33:::53	31--51	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222.miRNA:13467	acauggugaaaccucaauuuu
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222
	cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu
	.(((((....))))).....(((.((((((..(((..((((.(((...((.(((((((((((....((((((((.(((((((((((((((((((....(((((.....((((((((...((.((((......)))).))...))))))))))))).((((.((((.......(((((....))))).........))))...)))).........)))))))))))))))))))............((((((......))))))..))))))))...))))))))))).)).)))...))))..)))..)))))).)))

###########################################################################################################################

>scaffold4145.182.2	is_MIRNA
	VAL:	26.59	MeanVal:	402.931302	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuuaauuuggguauguuuuga--agggcauaacauggugaaaccucaauuuuuag
            +++-++++++--+++--++++-||+++---++-+++++++++++----++++++++
            +++-++++++--+++--++++---+++-||++-+++++++++++---|++++++++
    REV:    ugguuuaaacaaguaauaaauguaucca--auaguacuacuuugaac-uaaaaauc
                                              *********************	35:::55	33--53	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223.miRNA:13468	auggugaaaccucaauuuuua
                                               *********************	36:::56	34--54	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223.miRNA:13469	uggugaaaccucaauuuuuag
                                             *********************	34:::54	32--52	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223.miRNA:13470	cauggugaaaccucaauuuuu
                                           *********************	32:::52	30--50	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223.miRNA:13471	aacauggugaaaccucaauuu
                                          *********************	31:::51	29--49	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223.miRNA:13472	uaacauggugaaaccucaauu
                                            *********************	33:::53	31--51	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223.miRNA:13473	acauggugaaaccucaauuuu
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223
	cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu
	.(((((....))))).....(((.((((((..(((..((((.(((...((.(((((((((((....((((((((.(((((((((((((((((((......(((((...((((((((...((.((((......)))).))...))))))))......((((.((((..(((..(((((....))))).))).....))))...)))).)))))...)))))))))))))))))))............((((((......))))))..))))))))...))))))))))).)).)))...))))..)))..)))))).)))

###########################################################################################################################

>scaffold4145.201.0	is_MIRNA
	VAL:	26.59	MeanVal:	402.931302	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuuaauuuggguauguuuuga--agggcauaacauggugaaaccucaauuuuuag
            +++-++++++--+++--++++-||+++---++-+++++++++++----++++++++
            +++-++++++--+++--++++---+++-||++-+++++++++++---|++++++++
    REV:    ugguuuaaacaaguaauaaauguaucca--auaguacuacuuugaac-uaaaaauc
                                              *********************	35:::55	33--53	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224.miRNA:13474	auggugaaaccucaauuuuua
                                               *********************	36:::56	34--54	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224.miRNA:13475	uggugaaaccucaauuuuuag
                                             *********************	34:::54	32--52	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224.miRNA:13476	cauggugaaaccucaauuuuu
                                           *********************	32:::52	30--50	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224.miRNA:13477	aacauggugaaaccucaauuu
                                          *********************	31:::51	29--49	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224.miRNA:13478	uaacauggugaaaccucaauu
                                            *********************	33:::53	31--51	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224.miRNA:13479	acauggugaaaccucaauuuu
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224
	aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu
	.(((.((((((..(((..((((.(((...((.(((((((((((....((((((((.(((((((((((((((((((....(((((.....((((((((...((.((((......)))).))...))))))))))))).((((.((((..(((..(((((....))))).))).....))))...)))).........)))))))))))))))))))............((((((......))))))..))))))))...))))))))))).)).)))...))))..)))..)))))).)))

###########################################################################################################################

>scaffold4145.201.1	is_MIRNA
	VAL:	26.59	MeanVal:	402.931302	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuuaauuuggguauguuuuga--agggcauaacauggugaaaccucaauuuuuag
            +++-++++++--+++--++++-||+++---++-+++++++++++----++++++++
            +++-++++++--+++--++++---+++-||++-+++++++++++---|++++++++
    REV:    ugguuuaaacaaguaauaaauguaucca--auaguacuacuuugaac-uaaaaauc
                                              *********************	35:::55	33--53	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225.miRNA:13480	auggugaaaccucaauuuuua
                                               *********************	36:::56	34--54	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225.miRNA:13481	uggugaaaccucaauuuuuag
                                             *********************	34:::54	32--52	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225.miRNA:13482	cauggugaaaccucaauuuuu
                                           *********************	32:::52	30--50	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225.miRNA:13483	aacauggugaaaccucaauuu
                                          *********************	31:::51	29--49	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225.miRNA:13484	uaacauggugaaaccucaauu
                                            *********************	33:::53	31--51	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225.miRNA:13485	acauggugaaaccucaauuuu
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225
	aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu
	.(((.((((((..(((..((((.(((...((.(((((((((((....((((((((.(((((((((((((((((((....(((((.....((((((((...((.((((......)))).))...))))))))))))).((((.((((.......(((((....))))).........))))...)))).........)))))))))))))))))))............((((((......))))))..))))))))...))))))))))).)).)))...))))..)))..)))))).)))

###########################################################################################################################

>scaffold4145.201.2	is_MIRNA
	VAL:	26.59	MeanVal:	402.931302	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuuaauuuggguauguuuuga--agggcauaacauggugaaaccucaauuuuuag
            +++-++++++--+++--++++-||+++---++-+++++++++++----++++++++
            +++-++++++--+++--++++---+++-||++-+++++++++++---|++++++++
    REV:    ugguuuaaacaaguaauaaauguaucca--auaguacuacuuugaac-uaaaaauc
                                              *********************	35:::55	33--53	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226.miRNA:13486	auggugaaaccucaauuuuua
                                               *********************	36:::56	34--54	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226.miRNA:13487	uggugaaaccucaauuuuuag
                                             *********************	34:::54	32--52	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226.miRNA:13488	cauggugaaaccucaauuuuu
                                           *********************	32:::52	30--50	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226.miRNA:13489	aacauggugaaaccucaauuu
                                          *********************	31:::51	29--49	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226.miRNA:13490	uaacauggugaaaccucaauu
                                            *********************	33:::53	31--51	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226.miRNA:13491	acauggugaaaccucaauuuu
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226
	aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu
	.(((.((((((..(((..((((.(((...((.(((((((((((....((((((((.(((((((((((((((((((......(((((...((((((((...((.((((......)))).))...))))))))......((((.((((..(((..(((((....))))).))).....))))...)))).)))))...)))))))))))))))))))............((((((......))))))..))))))))...))))))))))).)).)))...))))..)))..)))))).)))

###########################################################################################################################

>scaffold4145.205.0	is_MIRNA
	VAL:	28.40	MeanVal:	430.270969333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuuggguauguuuuga--agggcauaacauggugaaaccucaauuuuuag
            ++++++--+++--++++-||+++---++-+++++++++++----++++++++
            ++++++--+++--++++---+++-||++-+++++++++++---|++++++++
    REV:    uuaaacaaguaauaaauguaucca--auaguacuacuuugaac-uaaaaauc
                                          *********************	31:::51	29--49	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227.miRNA:13492	auggugaaaccucaauuuuua
                                           *********************	32:::52	30--50	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227.miRNA:13493	uggugaaaccucaauuuuuag
                                         *********************	30:::50	28--48	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227.miRNA:13494	cauggugaaaccucaauuuuu
                                       *********************	28:::48	26--46	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227.miRNA:13495	aacauggugaaaccucaauuu
                                      *********************	27:::47	25--45	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227.miRNA:13496	uaacauggugaaaccucaauu
                                        *********************	29:::49	27--47	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227.miRNA:13497	acauggugaaaccucaauuuu
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227
	uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu
	.((((((..(((..((((.(((...((.(((((((((((....((((((((.(((((((((((((((((((....(((((.....((((((((...((.((((......)))).))...))))))))))))).((((.((((..(((..(((((....))))).))).....))))...)))).........)))))))))))))))))))............((((((......))))))..))))))))...))))))))))).)).)))...))))..)))..)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4145.205.1	is_MIRNA
	VAL:	28.40	MeanVal:	430.270969333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuuggguauguuuuga--agggcauaacauggugaaaccucaauuuuuag
            ++++++--+++--++++-||+++---++-+++++++++++----++++++++
            ++++++--+++--++++---+++-||++-+++++++++++---|++++++++
    REV:    uuaaacaaguaauaaauguaucca--auaguacuacuuugaac-uaaaaauc
                                          *********************	31:::51	29--49	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228.miRNA:13498	auggugaaaccucaauuuuua
                                           *********************	32:::52	30--50	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228.miRNA:13499	uggugaaaccucaauuuuuag
                                         *********************	30:::50	28--48	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228.miRNA:13500	cauggugaaaccucaauuuuu
                                       *********************	28:::48	26--46	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228.miRNA:13501	aacauggugaaaccucaauuu
                                      *********************	27:::47	25--45	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228.miRNA:13502	uaacauggugaaaccucaauu
                                        *********************	29:::49	27--47	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228.miRNA:13503	acauggugaaaccucaauuuu
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228
	uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu
	.((((((..(((..((((.(((...((.(((((((((((....((((((((.(((((((((((((((((((....(((((.....((((((((...((.((((......)))).))...))))))))))))).((((.((((.......(((((....))))).........))))...)))).........)))))))))))))))))))............((((((......))))))..))))))))...))))))))))).)).)))...))))..)))..)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4145.205.2	is_MIRNA
	VAL:	28.40	MeanVal:	430.270969333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuuggguauguuuuga--agggcauaacauggugaaaccucaauuuuuag
            ++++++--+++--++++-||+++---++-+++++++++++----++++++++
            ++++++--+++--++++---+++-||++-+++++++++++---|++++++++
    REV:    uuaaacaaguaauaaauguaucca--auaguacuacuuugaac-uaaaaauc
                                          *********************	31:::51	29--49	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229.miRNA:13504	auggugaaaccucaauuuuua
                                           *********************	32:::52	30--50	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229.miRNA:13505	uggugaaaccucaauuuuuag
                                         *********************	30:::50	28--48	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229.miRNA:13506	cauggugaaaccucaauuuuu
                                       *********************	28:::48	26--46	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229.miRNA:13507	aacauggugaaaccucaauuu
                                      *********************	27:::47	25--45	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229.miRNA:13508	uaacauggugaaaccucaauu
                                        *********************	29:::49	27--47	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229.miRNA:13509	acauggugaaaccucaauuuu
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229
	uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu
	.((((((..(((..((((.(((...((.(((((((((((....((((((((.(((((((((((((((((((......(((((...((((((((...((.((((......)))).))...))))))))......((((.((((..(((..(((((....))))).))).....))))...)))).)))))...)))))))))))))))))))............((((((......))))))..))))))))...))))))))))).)).)))...))))..)))..)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4145.208.0	is_MIRNA
	VAL:	12.98	MeanVal:	196.7337855	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuggguauguuuuga--agggcauaacauggugaaaccucaauuuuuag
            ++++--+++--++++-||+++---++-+++++++++++----++++++++
            ++++--+++--++++---+++-||++-+++++++++++---|++++++++
    REV:    aaacaaguaauaaauguaucca--auaguacuacuuugaac-uaaaaauc
                                        *********************	29:::49	27--47	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230.miRNA:13510	auggugaaaccucaauuuuua
                                         *********************	30:::50	28--48	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230.miRNA:13511	uggugaaaccucaauuuuuag
                                       *********************	28:::48	26--46	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230.miRNA:13512	cauggugaaaccucaauuuuu
                                    *********************	25:::45	23--43	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230.miRNA:13513	uaacauggugaaaccucaauu
                                     *********************	26:::46	24--44	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230.miRNA:13514	aacauggugaaaccucaauuu
                                      *********************	27:::47	25--45	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230.miRNA:13515	acauggugaaaccucaauuuu
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230
	uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu
	((((..(((..((((.(((...((.(((((((((((....((((((((.(((((((((((((((((((....(((((.....((((((((...((.((((......)))).))...))))))))))))).((((.((((..(((..(((((....))))).))).....))))...)))).........)))))))))))))))))))............((((((......))))))..))))))))...))))))))))).)).)))...))))..)))..))))......

###########################################################################################################################

>scaffold4145.208.1	is_MIRNA
	VAL:	12.98	MeanVal:	196.7337855	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuggguauguuuuga--agggcauaacauggugaaaccucaauuuuuag
            ++++--+++--++++-||+++---++-+++++++++++----++++++++
            ++++--+++--++++---+++-||++-+++++++++++---|++++++++
    REV:    aaacaaguaauaaauguaucca--auaguacuacuuugaac-uaaaaauc
                                        *********************	29:::49	27--47	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231.miRNA:13516	auggugaaaccucaauuuuua
                                         *********************	30:::50	28--48	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231.miRNA:13517	uggugaaaccucaauuuuuag
                                       *********************	28:::48	26--46	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231.miRNA:13518	cauggugaaaccucaauuuuu
                                    *********************	25:::45	23--43	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231.miRNA:13519	uaacauggugaaaccucaauu
                                     *********************	26:::46	24--44	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231.miRNA:13520	aacauggugaaaccucaauuu
                                      *********************	27:::47	25--45	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231.miRNA:13521	acauggugaaaccucaauuuu
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231
	uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu
	((((..(((..((((.(((...((.(((((((((((....((((((((.(((((((((((((((((((....(((((.....((((((((...((.((((......)))).))...))))))))))))).((((.((((.......(((((....))))).........))))...)))).........)))))))))))))))))))............((((((......))))))..))))))))...))))))))))).)).)))...))))..)))..))))......

###########################################################################################################################

>scaffold4145.208.2	is_MIRNA
	VAL:	12.98	MeanVal:	196.7337855	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuggguauguuuuga--agggcauaacauggugaaaccucaauuuuuag
            ++++--+++--++++-||+++---++-+++++++++++----++++++++
            ++++--+++--++++---+++-||++-+++++++++++---|++++++++
    REV:    aaacaaguaauaaauguaucca--auaguacuacuuugaac-uaaaaauc
                                        *********************	29:::49	27--47	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232.miRNA:13522	auggugaaaccucaauuuuua
                                         *********************	30:::50	28--48	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232.miRNA:13523	uggugaaaccucaauuuuuag
                                       *********************	28:::48	26--46	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232.miRNA:13524	cauggugaaaccucaauuuuu
                                    *********************	25:::45	23--43	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232.miRNA:13525	uaacauggugaaaccucaauu
                                     *********************	26:::46	24--44	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232.miRNA:13526	aacauggugaaaccucaauuu
                                      *********************	27:::47	25--45	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232.miRNA:13527	acauggugaaaccucaauuuu
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232
	uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu
	((((..(((..((((.(((...((.(((((((((((....((((((((.(((((((((((((((((((......(((((...((((((((...((.((((......)))).))...))))))))......((((.((((..(((..(((((....))))).))).....))))...)))).)))))...)))))))))))))))))))............((((((......))))))..))))))))...))))))))))).)).)))...))))..)))..))))......

###########################################################################################################################

>scaffold4145.229.0	is_MIRNA
	VAL:	2.21	MeanVal:	44.906004	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcauguc
            +++++-++++++++-------+++++-+++++++++++++++++++
            +++++-++++++++------|+++++-+++++++++++++++++++
    REV:    guuguucuacuuugaacuau-aaaucaguaaaguuuguacguacag
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2233.miRNA:13528	uuagccauuucaaacaugcau
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2233.miRNA:13529	uuuagccauuucaaacaugca
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2233.miRNA:13530	agccauuucaaacaugcaugu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2233.miRNA:13531	uagccauuucaaacaugcaug
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2233.miRNA:13532	uuuuuagccauuucaaacaug
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2233.miRNA:13533	auuuuuagccauuucaaacau
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2233
	auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu
	.(((((.((((((((.......(((((.(((((((((((((((((((....(((((.....((((((((...((.((((......)))).))...))))))))))))).((((.((((..(((..(((((....))))).))).....))))...)))).........))))))))))))))))))).)))))......)))))))).)))))............(((((((((..((((.................))))..)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold4145.229.1	is_MIRNA
	VAL:	2.21	MeanVal:	44.906004	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcauguc
            +++++-++++++++-------+++++-+++++++++++++++++++
            +++++-++++++++------|+++++-+++++++++++++++++++
    REV:    guuguucuacuuugaacuau-aaaucaguaaaguuuguacguacag
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2234.miRNA:13534	uuagccauuucaaacaugcau
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2234.miRNA:13535	uuuagccauuucaaacaugca
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2234.miRNA:13536	agccauuucaaacaugcaugu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2234.miRNA:13537	uagccauuucaaacaugcaug
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2234.miRNA:13538	uuuuuagccauuucaaacaug
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2234.miRNA:13539	auuuuuagccauuucaaacau
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2234
	auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu
	.(((((.((((((((.......(((((.(((((((((((((((((((....(((((.....((((((((...((.((((......)))).))...))))))))))))).((((.((((.......(((((....))))).........))))...)))).........))))))))))))))))))).)))))......)))))))).)))))............(((((((((..((((.................))))..)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold4145.229.2	is_MIRNA
	VAL:	3.56	MeanVal:	72.198828	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguua
            +++++-++++++++-------+++++-+++++++++++++++++++------+++++
            +++++-++++++++------|+++++-+++++++++++++++++++---|||+++++
    REV:    guuguucuacuuugaacuau-aaaucaguaaaguuuguacguacagauu---auaau
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2235.miRNA:13540	uuuagccauuucaaacaugca
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2235.miRNA:13541	uuagccauuucaaacaugcau
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2235.miRNA:13542	agccauuucaaacaugcaugu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2235.miRNA:13543	uagccauuucaaacaugcaug
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2235.miRNA:13544	uuuuuagccauuucaaacaug
                              *********************	19:::39	19--39	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2235.miRNA:13545	auuuuuagccauuucaaacau
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2235
	auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu
	.(((((.((((((((.......(((((.(((((((((((((((((((......(((((...((((((((...((.((((......)))).))...))))))))......((((.((((..(((..(((((....))))).))).....))))...)))).)))))...))))))))))))))))))).)))))......)))))))).)))))............(((((((((..((((.................))))..)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold4145.43.0	is_MIRNA
	VAL:	10.98	MeanVal:	264.176821	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaauuucaaaauuuucaaaucgguuaauauuugacaugcauguuugaaaugacuaaaaaucaa-guuucaucaugauaacucaugucu
            +++++++--++-++++++++------+++-+++++++++++++++++++++++-++++++++---|+++++++++++-------++++++
            +++++++-|++-++++++++------+++-+++++++++++++++++++++++-++++++++----+++++++++++--|||||++++++
    REV:    cuuuuaac-uuauaaagguucaaauuguuuuaagcuguacguacaaacuuuaccgauuuuuaacuccaaagugguacaa-----uacggg
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2236.miRNA:13546	uuugaaaugacuaaaaaucaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2236.miRNA:13547	guuugaaaugacuaaaaauca
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2236.miRNA:13548	uguuugaaaugacuaaaaauc
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2236.miRNA:13549	auguuugaaaugacuaaaaau
                                                            *********************	49:::69	49--68	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2236.miRNA:13550	aaaugacuaaaaaucaa-guu
                                                         *********************	46:::66	46--65	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2236.miRNA:13551	uugaaaugacuaaaaaucaa-
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2236
	agaaaauuucaaaauuuucaaaucgguuaauauuugacaugcauguuugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaacucaugucuauaaugaccaaacgugguugaaacucaauuuuacuccauguuauuuuagcauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu
	.(((((((..((.((((((((......(((.(((((((((((((((((((((((.((((((((...(((((((((((.......((((((.....(((((....))))).....((((...(((.(((.((((..((((.(((((....)))))..))))..)))).))))))....)))).))))))..)))))))))))....)))))))).))))))))))))))))))))))).)))......)))))))).)).)))))))...........(((..((((((........))))))..........((((((((((............((((((((..((.............))..)))))))).((((........))))...)))))).)))).))).....(((((((((..((((.................))))..)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold4145.43.1	is_MIRNA
	VAL:	8.44	MeanVal:	202.9303855	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaauuucaaaauuuucaaaucgguuaauauuugacaugcauguuugaaaugacuaaaaaucaa-guuucaucaugauaacucaugucu
            +++++++-----++++++++------+++-+++++++++++++++++++++++-++++++++---|+++++++++++-------++++++
            +++++++----|++++++++------+++-+++++++++++++++++++++++-++++++++----+++++++++++--|||||++++++
    REV:    cuuuuaacuua-uaaagguucaaauuguuuuaagcuguacguacaaacuuuaccgauuuuuaacuccaaagugguacaa-----uacggg
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2237.miRNA:13552	uuugaaaugacuaaaaaucaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2237.miRNA:13553	guuugaaaugacuaaaaauca
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2237.miRNA:13554	uguuugaaaugacuaaaaauc
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2237.miRNA:13555	auguuugaaaugacuaaaaau
                                                            *********************	49:::69	49--68	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2237.miRNA:13556	aaaugacuaaaaaucaa-guu
                                                         *********************	46:::66	46--65	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2237.miRNA:13557	uugaaaugacuaaaaaucaa-
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2237
	agaaaauuucaaaauuuucaaaucgguuaauauuugacaugcauguuugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaacucaugucuauaaugaccaaacgugguugaaacucaauuuuacuccauguuauuuuagcauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu
	.(((((((.....((((((((......(((.(((((((((((((((((((((((.((((((((...(((((((((((.......((((((.....(((((....))))).....((((...(((.(((.((((..((((.(((((....)))))..))))..)))).))))))....)))).))))))..)))))))))))....)))))))).))))))))))))))))))))))).)))......))))))))....)))))))...........(((..((((((........))))))..........((((((((((............((((((((..((.............))..)))))))).((((........))))...)))))).)))).))).....(((((((((..((((.................))))..)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold4145.6.1	is_MIRNA
	VAL:	10.98	MeanVal:	264.176821	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaauuucaaaauuuucaaaucgguuaauauuugacaugcauguuugaaaugacuaaaaaucaa-guuucaucaugauaacucaugucu
            +++++++--++-++++++++------+++-+++++++++++++++++++++++-++++++++---|+++++++++++-------++++++
            +++++++-|++-++++++++------+++-+++++++++++++++++++++++-++++++++----+++++++++++--|||||++++++
    REV:    cuuuuaac-uuauaaagguucaaauuguuuuaagcuguacguacaaacuuuaccgauuuuuaacuccaaagugguacaa-----uacggg
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2238.miRNA:13558	uuugaaaugacuaaaaaucaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2238.miRNA:13559	guuugaaaugacuaaaaauca
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2238.miRNA:13560	uguuugaaaugacuaaaaauc
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2238.miRNA:13561	auguuugaaaugacuaaaaau
                                                            *********************	49:::69	49--68	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2238.miRNA:13562	aaaugacuaaaaaucaa-guu
                                                         *********************	46:::66	46--65	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2238.miRNA:13563	uugaaaugacuaaaaaucaa-
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2238
	gggguuaagcuauggaaauugaccaaauuuuuuuacaagaaaauuucaaaauuuucaaaucgguuaauauuugacaugcauguuugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaacucaugucuauaaugaccaaacgugguugaaacucaauuuuacuccauguuauuuuagcauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccua
	.((((((((((.(((((((((((.(((....)))....(((((((..((.((((((((......(((.(((((((((((((((((((((((.((((((((...(((((((((((.......((((((.....(((((....))))).....((((...(((.(((.((((..((((.(((((....)))))..))))..)))).))))))....)))).))))))..)))))))))))....)))))))).))))))))))))))))))))))).)))......)))))))).)).)))))))...........)))))))))))...((((((..((((((.....))))))...))....))))..............)))).............((((..((((((.............((((((......)))))).............)))))).)))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4145.6.2	is_MIRNA
	VAL:	8.44	MeanVal:	202.9303855	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaauuucaaaauuuucaaaucgguuaauauuugacaugcauguuugaaaugacuaaaaaucaa-guuucaucaugauaacucaugucu
            +++++++-----++++++++------+++-+++++++++++++++++++++++-++++++++---|+++++++++++-------++++++
            +++++++----|++++++++------+++-+++++++++++++++++++++++-++++++++----+++++++++++--|||||++++++
    REV:    cuuuuaacuua-uaaagguucaaauuguuuuaagcuguacguacaaacuuuaccgauuuuuaacuccaaagugguacaa-----uacggg
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2239.miRNA:13564	uuugaaaugacuaaaaaucaa
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2239.miRNA:13565	guuugaaaugacuaaaaauca
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2239.miRNA:13566	uguuugaaaugacuaaaaauc
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2239.miRNA:13567	auguuugaaaugacuaaaaau
                                                            *********************	49:::69	49--68	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2239.miRNA:13568	aaaugacuaaaaaucaa-guu
                                                         *********************	46:::66	46--65	>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2239.miRNA:13569	uugaaaugacuaaaaaucaa-
>>scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2239
	gggguuaagcuauggaaauugaccaaauuuuuuuacaagaaaauuucaaaauuuucaaaucgguuaauauuugacaugcauguuugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaacucaugucuauaaugaccaaacgugguugaaacucaauuuuacuccauguuauuuuagcauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccua
	.((((((((((.(((((((((((.(((....)))....(((((((.....((((((((......(((.(((((((((((((((((((((((.((((((((...(((((((((((.......((((((.....(((((....))))).....((((...(((.(((.((((..((((.(((((....)))))..))))..)))).))))))....)))).))))))..)))))))))))....)))))))).))))))))))))))))))))))).)))......))))))))....)))))))...........)))))))))))...((((((..((((((.....))))))...))....))))..............)))).............((((..((((((.............((((((......)))))).............)))))).)))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4159.817.0	is_MIRNA
	VAL:	383.45	MeanVal:	4844.22134666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agucgccguugaauaacgcccuccacagggacaucgu
            ++++++++++++++--++-++-+++++-++++-++++
            ++++++++++++++--++-++-+++++-++++-++++
    REV:    ucagcgguaacuuaccgcuggugguguguuugcagca
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold4159.Lu0910.pre-miRNA:2240.miRNA:13570	cguugaauaacgcccuccaca
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold4159.Lu0910.pre-miRNA:2240.miRNA:13571	gccguugaauaacgcccucca
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold4159.Lu0910.pre-miRNA:2240.miRNA:13572	gucgccguugaauaacgcccu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold4159.Lu0910.pre-miRNA:2240.miRNA:13573	ccguugaauaacgcccuccac
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold4159.Lu0910.pre-miRNA:2240.miRNA:13574	ucgccguugaauaacgcccuc
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold4159.Lu0910.pre-miRNA:2240.miRNA:13575	guugaauaacgcccuccacag
>>scaffold4159.Lu0910.pre-miRNA:2240
	cagucgccguugaauaacgcccuccacagggacaucgucgccauucaacgacguuugugugguggucgccauucaauggcgacuaucauuauuuuuuuaauuuucuuaauuuuuauguuuuuauuauuaaaauguaauuagugugauaguuuagugaauuaguaauuauauauaugaua
	.((((((((((((((..((.((.(((((.((((.((((.........)))).)))).))))).)).))..))))))))))))))((((((((..(((((((((.((.((((.(((..((...(((((......))))).))..))).)))).)).))))))).))..)))...))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4176.1.0	is_MIRNA
	VAL:	3.33	MeanVal:	70.6152666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaauauuaaccuauuugaaaauuuuguaauuuuaauguuaaaauggcucauuuauguaga--uuaaccccuuuggaaaucggucauuuugaca-ugaaaaucgaaaauuuuccaaugagcuaauauuaggcaugcauguugggaauggccaaauaucaagguuuc
            ++++++++++++++++++++++++++++-+++++++-++++++++++++---++++----++-||++++++---+++++-----++++++++++++|+++++++---++++++++-++++---+++++++-++++++++++++++--+++++-+++----++++++++
            ++++++++++++++++++++++++++++|+++++++-++++++++++++---++++----++---++++++--|+++++----|++++++++++++-+++++++---++++++++-++++---+++++++-++++++++++++++--+++++-+++----++++++++
    REV:    cgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaa-guuaaaaguacaguuuuaccugcuaaaaguuuccccaauuggau-aacuuaacg-cgguaaaacuguaauuuuuaagguuuaaaaguuuauccuauuauaaccuguacguacaaccucuacugcuuuuuuauuucaaag
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2241.miRNA:13576	aaauauuaaccuauuugaaaa
                                                                                                                       *********************	108:::128	105--125	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2241.miRNA:13577	aaauuuuccaaugagcuaaua
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2241.miRNA:13578	aauauuaaccuauuugaaaau
                                                                                                                *********************	101:::121	98--118	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2241.miRNA:13579	aaaucgaaaauuuuccaauga
                                                                                                                        *********************	109:::129	106--126	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2241.miRNA:13580	aauuuuccaaugagcuaauau
                                                                                                                          *********************	111:::131	108--128	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2241.miRNA:13581	uuuuccaaugagcuaauauua
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2241
	gucaaauauuaaccuauuugaaaauuuuguaauuuuaauguuaaaauggcucauuuauguagauuaaccccuuuggaaaucggucauuuugacaugaaaaucgaaaauuuuccaaugagcuaauauuaggcaugcauguugggaauggccaaauaucaagguuucacaauuuuaaguccuucaaauaauagucauaugaaaaguccuucaaauaauaguuagacgaaguuaaaaacauauuuuuuucaacacugauauaacacggaguaaaauugauauuuaacuucauuuguccauuauuuauagagguaucauaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggca
	((((((((((((((((((((((((((((.(((((((.((((((((((((...((((....((.((((((...(((((.....(((((((((((((((((((...((((((((.((((...(((((((.((((((((((((((..(((((.(((....((((((((...((((.((....)).))))........(((((.....((((.(((((((...((((.((((((((....(((((..(((..((.(((........))).)).)))..))))))))))))).))))...)))))))...))))..)))))..))))))))....))).)))))..)))))))))))))).)))))))...)))).))))))))...))))))).))))))))))))....)))))..))))))...))....))))...)))))))))))).))))))))))))))))))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4176.198.0	is_MIRNA
	VAL:	252.92	MeanVal:	4887.64808	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuc--aaauaauaguuagacgaaguuaaaaacauauuuuuuucaacacug
            ++++-||+++++++---++++-++++++++----+++++--+++--++-+++
            ++++---+++++++---++++-++++++++||||+++++--+++-|++-+++
    REV:    ggagauauuuauuaccuguuuacuucaauu----uauaguuaaaa-ugaggc
                   *********************	8:::28	6--26	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2242.miRNA:13582	aaauaauaguuagacgaaguu
                     *********************	10:::30	8--28	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2242.miRNA:13583	auaauaguuagacgaaguuaa
                    *********************	9:::29	7--27	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2242.miRNA:13584	aauaauaguuagacgaaguua
                *********************	5:::25	5--23	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2242.miRNA:13585	c--aaauaauaguuagacgaa
                      *********************	11:::31	9--29	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2242.miRNA:13586	uaauaguuagacgaaguuaaa
                  *********************	7:::27	6--25	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2242.miRNA:13587	-aaauaauaguuagacgaagu
                                *********************	21:::41	19--39	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2242.miRNA:13588	acgaaguuaaaaacauauuuu
                                 *********************	22:::42	20--40	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2242.miRNA:13589	cgaaguuaaaaacauauuuuu
                                  *********************	23:::43	21--41	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2242.miRNA:13590	gaaguuaaaaacauauuuuuu
                                   *********************	24:::44	22--42	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2242.miRNA:13591	aaguuaaaaacauauuuuuuu
                               *********************	20:::40	18--38	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2242.miRNA:13592	gacgaaguuaaaaacauauuu
                                    *********************	25:::45	23--43	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2242.miRNA:13593	aguuaaaaacauauuuuuuuc
>scaffold4176.198.0	is_MIRNA
	VAL:	5.61	MeanVal:	111.868306666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    aguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2243.miRNA:13594	caacaugcauguccaauauua
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2243.miRNA:13595	acaugcauguccaauauuauc
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2243.miRNA:13596	aacaugcauguccaauauuau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2243.miRNA:13597	cuccaacaugcauguccaaua
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2243.miRNA:13598	caugcauguccaauauuaucc
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2243.miRNA:13599	ccaacaugcauguccaauauu
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2243.miRNA:13600	caauauuauccuauuugaaaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2243.miRNA:13601	aauauuauccuauuugaaaau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2243.miRNA:13602	auauuauccuauuugaaaauu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2243.miRNA:13603	uauuauccuauuugaaaauuu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2243.miRNA:13604	ccaauauuauccuauuugaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2243.miRNA:13605	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2243
	gaaaaguccuucaaauaauaguuagacgaaguuaaaaacauauuuuuuucaacacugauauaacacggaguaaaauugauauuuaacuucauuuguccauuauuuauagagguaucauaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaauga
	((((((.((((.(((((((...((((.((((((((....(((((..(((..((.(((........))).)).)))..))))))))))))).))))...)))))))...))))......(((....)))...)))))).((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))

###########################################################################################################################

>scaffold4176.204.0	is_MIRNA
	VAL:	252.92	MeanVal:	4887.64808	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuc--aaauaauaguuagacgaaguuaaaaacauauuuuuuucaacacug
            ++++-||+++++++---++++-++++++++----+++++--+++--++-+++
            ++++---+++++++---++++-++++++++||||+++++--+++-|++-+++
    REV:    ggagauauuuauuaccuguuuacuucaauu----uauaguuaaaa-ugaggc
                   *********************	8:::28	6--26	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2244.miRNA:13606	aaauaauaguuagacgaaguu
                     *********************	10:::30	8--28	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2244.miRNA:13607	auaauaguuagacgaaguuaa
                    *********************	9:::29	7--27	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2244.miRNA:13608	aauaauaguuagacgaaguua
                *********************	5:::25	5--23	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2244.miRNA:13609	c--aaauaauaguuagacgaa
                      *********************	11:::31	9--29	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2244.miRNA:13610	uaauaguuagacgaaguuaaa
                  *********************	7:::27	6--25	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2244.miRNA:13611	-aaauaauaguuagacgaagu
                                *********************	21:::41	19--39	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2244.miRNA:13612	acgaaguuaaaaacauauuuu
                                 *********************	22:::42	20--40	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2244.miRNA:13613	cgaaguuaaaaacauauuuuu
                                  *********************	23:::43	21--41	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2244.miRNA:13614	gaaguuaaaaacauauuuuuu
                                   *********************	24:::44	22--42	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2244.miRNA:13615	aaguuaaaaacauauuuuuuu
                               *********************	20:::40	18--38	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2244.miRNA:13616	gacgaaguuaaaaacauauuu
                                    *********************	25:::45	23--43	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2244.miRNA:13617	aguuaaaaacauauuuuuuuc
>scaffold4176.204.0	is_MIRNA
	VAL:	5.61	MeanVal:	111.868306666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    aguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2245.miRNA:13618	caacaugcauguccaauauua
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2245.miRNA:13619	acaugcauguccaauauuauc
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2245.miRNA:13620	aacaugcauguccaauauuau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2245.miRNA:13621	cuccaacaugcauguccaaua
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2245.miRNA:13622	caugcauguccaauauuaucc
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2245.miRNA:13623	ccaacaugcauguccaauauu
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2245.miRNA:13624	caauauuauccuauuugaaaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2245.miRNA:13625	aauauuauccuauuugaaaau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2245.miRNA:13626	auauuauccuauuugaaaauu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2245.miRNA:13627	uauuauccuauuugaaaauuu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2245.miRNA:13628	ccaauauuauccuauuugaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2245.miRNA:13629	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2245
	uccuucaaauaauaguuagacgaaguuaaaaacauauuuuuuucaacacugauauaacacggaguaaaauugauauuuaacuucauuuguccauuauuuauagagguaucauaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaauga
	.((((.(((((((...((((.((((((((....(((((..(((..((.(((........))).)).)))..))))))))))))).))))...)))))))...))))......(((....)))..........((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))

###########################################################################################################################

>scaffold4176.209.0	is_MIRNA
	VAL:	5.61	MeanVal:	111.868306666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    aguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2246.miRNA:13630	caauauuauccuauuugaaaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2246.miRNA:13631	aauauuauccuauuugaaaau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2246.miRNA:13632	auauuauccuauuugaaaauu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2246.miRNA:13633	uauuauccuauuugaaaauuu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2246.miRNA:13634	ccaauauuauccuauuugaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2246.miRNA:13635	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2246
	caaauaauaguuagacgaaguuaaaaacauauuuuuuucaacacugauauaacacggaguaaaauugauauuuaacuucauuuguccauuauuuauagagguaucauaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaauga
	.(((((((...((((.((((((((....(((((..(((..((.(((........))).)).)))..))))))))))))).))))...)))))))...((((......(((....))).....)))).((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))

###########################################################################################################################

>scaffold4176.219.0	is_MIRNA
	VAL:	5.61	MeanVal:	111.868306666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    aguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2247.miRNA:13636	caauauuauccuauuugaaaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2247.miRNA:13637	aauauuauccuauuugaaaau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2247.miRNA:13638	auauuauccuauuugaaaauu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2247.miRNA:13639	uauuauccuauuugaaaauuu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2247.miRNA:13640	ccaauauuauccuauuugaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2247.miRNA:13641	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2247
	uuagacgaaguuaaaaacauauuuuuuucaacacugauauaacacggaguaaaauugauauuuaacuucauuuguccauuauuuauagagguaucauaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaauga
	.((((.((((((((....(((((..(((..((.(((........))).)).)))..))))))))))))).)))).............((((......(((....))).....)))).((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))

###########################################################################################################################

>scaffold4176.219.1	is_MIRNA
	VAL:	5.61	MeanVal:	111.868306666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    aguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2248.miRNA:13642	caauauuauccuauuugaaaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2248.miRNA:13643	aauauuauccuauuugaaaau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2248.miRNA:13644	auauuauccuauuugaaaauu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2248.miRNA:13645	uauuauccuauuugaaaauuu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2248.miRNA:13646	ccaauauuauccuauuugaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2248.miRNA:13647	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2248
	uuagacgaaguuaaaaacauauuuuuuucaacacugauauaacacggaguaaaauugauauuuaacuucauuuguccauuauuuauagagguaucauaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaauga
	......((((((((....(((((..(((..((.(((........))).)).)))..)))))))))))))..................((((......(((....))).....)))).((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))

###########################################################################################################################

>scaffold4176.224.0	is_MIRNA
	VAL:	5.61	MeanVal:	111.868306666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    aguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2249.miRNA:13648	caauauuauccuauuugaaaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2249.miRNA:13649	aauauuauccuauuugaaaau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2249.miRNA:13650	auauuauccuauuugaaaauu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2249.miRNA:13651	uauuauccuauuugaaaauuu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2249.miRNA:13652	ccaauauuauccuauuugaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2249.miRNA:13653	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2249
	cgaaguuaaaaacauauuuuuuucaacacugauauaacacggaguaaaauugauauuuaacuucauuuguccauuauuuauagagguaucauaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaauga
	.((((((((....(((((..(((..((.(((........))).)).)))..)))))))))))))..................((((......(((....))).....)))).((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))

###########################################################################################################################

>scaffold4176.227.0	is_MIRNA
	VAL:	5.61	MeanVal:	111.868306666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    aguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2250.miRNA:13654	caauauuauccuauuugaaaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2250.miRNA:13655	aauauuauccuauuugaaaau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2250.miRNA:13656	auauuauccuauuugaaaauu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2250.miRNA:13657	uauuauccuauuugaaaauuu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2250.miRNA:13658	ccaauauuauccuauuugaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2250.miRNA:13659	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2250
	aguuaaaaacauauuuuuuucaacacugauauaacacggaguaaaauugauauuuaacuucauuuguccauuauuuauagagguaucauaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaauga
	.((((((((......))))).))).............(((((.((((....)))).)))))..................((((......(((....))).....)))).((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))

###########################################################################################################################

>scaffold4176.263.0	is_MIRNA
	VAL:	5.61	MeanVal:	111.868306666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    aguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2251.miRNA:13660	caauauuauccuauuugaaaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2251.miRNA:13661	aauauuauccuauuugaaaau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2251.miRNA:13662	auauuauccuauuugaaaauu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2251.miRNA:13663	uauuauccuauuugaaaauuu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2251.miRNA:13664	ccaauauuauccuauuugaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2251.miRNA:13665	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2251
	cggaguaaaauugauauuuaacuucauuuguccauuauuuauagagguaucauaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaauga
	.(((((.((((....)))).)))))..................((((......(((....))).....)))).((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))

###########################################################################################################################

>scaffold4176.265.0	is_MIRNA
	VAL:	9.81	MeanVal:	195.518460666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguaaaauugauauuuaacuucauuuguccauuauuuau-agagguauca-uaag-gaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            +++-+++++-----++++++++++++++++----++++--|+++--++-++|++++|++++++++--+++++-+++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            +++-+++++-----++++++++++++++++--||++++---+++--++-++-++++-++++++++--+++++-+++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    cuuuuuuuauaaaaaaauugaaguagacggau--uaaacuuucugaauuguaauucacuuuggagcuaaaaaccaguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                                                                                                          *********************	95:::115	92--112	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2252.miRNA:13666	caauauuauccuauuugaaaa
                                                                                                           *********************	96:::116	93--113	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2252.miRNA:13667	aauauuauccuauuugaaaau
                                                                                                            *********************	97:::117	94--114	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2252.miRNA:13668	auauuauccuauuugaaaauu
                                                                                                             *********************	98:::118	95--115	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2252.miRNA:13669	uauuauccuauuugaaaauuu
                                                                                                         *********************	94:::114	91--111	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2252.miRNA:13670	ccaauauuauccuauuugaaa
                                                                                                              *********************	99:::119	96--116	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2252.miRNA:13671	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2252
	gaguaaaauugauauuuaacuucauuuguccauuauuuauagagguaucauaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaaugaccaaaaaucgagguuucacuuaauguuaagucuuucaaauuaggcagaugaaguuaaaaaaauauuuuuuuca
	(((.(((((.....((((((((((((((((....((((..(((..((.((((((((((((((..(((((.(((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))).)))))..)))))))).)))).)).))..)))...))))..)))))))))))))))).....))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4176.270.0	is_MIRNA
	VAL:	5.61	MeanVal:	111.868306666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    aguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2253.miRNA:13672	caauauuauccuauuugaaaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2253.miRNA:13673	aauauuauccuauuugaaaau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2253.miRNA:13674	auauuauccuauuugaaaauu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2253.miRNA:13675	uauuauccuauuugaaaauuu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2253.miRNA:13676	ccaauauuauccuauuugaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2253.miRNA:13677	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2253
	aaauugauauuuaacuucauuuguccauuauuuauagagguaucauaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaauga
	.(((.((((............)))).))).......((((......(((....))).....)))).((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))

###########################################################################################################################

>scaffold4176.273.0	is_MIRNA
	VAL:	5.61	MeanVal:	111.868306666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    aguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2254.miRNA:13678	caauauuauccuauuugaaaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2254.miRNA:13679	aauauuauccuauuugaaaau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2254.miRNA:13680	auauuauccuauuugaaaauu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2254.miRNA:13681	uauuauccuauuugaaaauuu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2254.miRNA:13682	ccaauauuauccuauuugaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2254.miRNA:13683	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2254
	uugauauuuaacuucauuuguccauuauuuauagagguaucauaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaauga
	.((((((((.........................)))))))).(((....)))..........((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))

###########################################################################################################################

>scaffold4176.278.0	is_MIRNA
	VAL:	10.03	MeanVal:	199.830591333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaacuucauuuguccauuauuuau-agagguauca-uaag-gaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            ++++++++++++++++----++++--|+++--++-++|++++|++++++++--+++++-+++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            ++++++++++++++++--||++++---+++--++-++-++++-++++++++--+++++-+++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    aaauugaaguagacggau--uaaacuuucugaauuguaauucacuuuggagcuaaaaaccaguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                                                                                            *********************	81:::101	78--98	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2255.miRNA:13684	caauauuauccuauuugaaaa
                                                                                             *********************	82:::102	79--99	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2255.miRNA:13685	aauauuauccuauuugaaaau
                                                                                              *********************	83:::103	80--100	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2255.miRNA:13686	auauuauccuauuugaaaauu
                                                                                               *********************	84:::104	81--101	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2255.miRNA:13687	uauuauccuauuugaaaauuu
                                                                                           *********************	80:::100	77--97	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2255.miRNA:13688	ccaauauuauccuauuugaaa
                                                                                                *********************	85:::105	82--102	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2255.miRNA:13689	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2255
	auuuaacuucauuuguccauuauuuauagagguaucauaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaaugaccaaaaaucgagguuucacuuaauguuaagucuuucaaauuaggcagaugaaguuaaaa
	.((((((((((((((((....((((..(((..((.((((((((((((((..(((((.(((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))).)))))..)))))))).)))).)).))..)))...))))..)))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4176.299.0	is_MIRNA
	VAL:	6.21	MeanVal:	123.810358	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaag-gaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            ++++|++++++++--+++++-+++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            ++++-++++++++--+++++-+++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    auucacuuuggagcuaaaaaccaguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2256.miRNA:13690	caauauuauccuauuugaaaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2256.miRNA:13691	aauauuauccuauuugaaaau
                                                        *********************	45:::65	44--64	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2256.miRNA:13692	auauuauccuauuugaaaauu
                                                         *********************	46:::66	45--65	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2256.miRNA:13693	uauuauccuauuugaaaauuu
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2256.miRNA:13694	ccaauauuauccuauuugaaa
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2256.miRNA:13695	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2256
	auuuauagagguaucauaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaaugaccaaaaaucgagguuucacuuaauguuaagucuuucaaauuaggcagaugaaguuaaaaaa
	.(((.(((...((((.((((((((((((..(((((.(((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))).)))))..)))))))).)))).......((((........)))).))))...))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold4176.299.1	is_MIRNA
	VAL:	6.21	MeanVal:	123.810358	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaag-gaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            ++++|++++++++--+++++-+++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            ++++-++++++++--+++++-+++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    auucacuuuggagcuaaaaaccaguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2257.miRNA:13696	caauauuauccuauuugaaaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2257.miRNA:13697	aauauuauccuauuugaaaau
                                                        *********************	45:::65	44--64	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2257.miRNA:13698	auauuauccuauuugaaaauu
                                                         *********************	46:::66	45--65	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2257.miRNA:13699	uauuauccuauuugaaaauuu
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2257.miRNA:13700	ccaauauuauccuauuugaaa
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2257.miRNA:13701	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2257
	auuuauagagguaucauaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaaugaccaaaaaucgagguuucacuuaauguuaagucuuucaaauuaggcagaugaaguuaaaaaa
	.....(((...((((.((((((((((((..(((((.(((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))).)))))..)))))))).)))).......((((........)))).))))...))).....

###########################################################################################################################

>scaffold4176.303.0	is_MIRNA
	VAL:	6.21	MeanVal:	123.810358	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaag-gaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            ++++|++++++++--+++++-+++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            ++++-++++++++--+++++-+++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    auucacuuuggagcuaaaaaccaguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2258.miRNA:13702	caauauuauccuauuugaaaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2258.miRNA:13703	aauauuauccuauuugaaaau
                                                        *********************	45:::65	44--64	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2258.miRNA:13704	auauuauccuauuugaaaauu
                                                         *********************	46:::66	45--65	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2258.miRNA:13705	uauuauccuauuugaaaauuu
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2258.miRNA:13706	ccaauauuauccuauuugaaa
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2258.miRNA:13707	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2258
	auagagguaucauaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaaugaccaaaaaucgagguuucacuuaauguuaagucuuucaaauuaggcagaugaaguuaa
	.(((...((((.((((((((((((..(((((.(((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))).)))))..)))))))).)))).......((((........)))).))))...))).

###########################################################################################################################

>scaffold4176.305.0	is_MIRNA
	VAL:	5.61	MeanVal:	111.868306666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    aguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2259.miRNA:13708	caauauuauccuauuugaaaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2259.miRNA:13709	aauauuauccuauuugaaaau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2259.miRNA:13710	auauuauccuauuugaaaauu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2259.miRNA:13711	uauuauccuauuugaaaauuu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2259.miRNA:13712	ccaauauuauccuauuugaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2259.miRNA:13713	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2259
	agagguaucauaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaauga
	.((((......(((....))).....)))).((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))

###########################################################################################################################

>scaffold4176.309.0	is_MIRNA
	VAL:	6.21	MeanVal:	123.810358	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaag-gaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            ++++|++++++++--+++++-+++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            ++++-++++++++--+++++-+++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    auucacuuuggagcuaaaaaccaguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2260.miRNA:13714	caauauuauccuauuugaaaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2260.miRNA:13715	aauauuauccuauuugaaaau
                                                        *********************	45:::65	44--64	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2260.miRNA:13716	auauuauccuauuugaaaauu
                                                         *********************	46:::66	45--65	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2260.miRNA:13717	uauuauccuauuugaaaauuu
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2260.miRNA:13718	ccaauauuauccuauuugaaa
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2260.miRNA:13719	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2260
	guaucauaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaaugaccaaaaaucgagguuucacuuaauguuaagucuuucaaauuaggcagauga
	.((((.((((((((((((..(((((.(((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))).)))))..)))))))).)))).......((((........)))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold4176.314.0	is_MIRNA
	VAL:	6.21	MeanVal:	123.810358	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaag-gaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            ++++|++++++++--+++++-+++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            ++++-++++++++--+++++-+++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    auucacuuuggagcuaaaaaccaguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                                                      *********************	43:::63	42--62	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2261.miRNA:13720	caauauuauccuauuugaaaa
                                                       *********************	44:::64	43--63	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2261.miRNA:13721	aauauuauccuauuugaaaau
                                                        *********************	45:::65	44--64	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2261.miRNA:13722	auauuauccuauuugaaaauu
                                                         *********************	46:::66	45--65	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2261.miRNA:13723	uauuauccuauuugaaaauuu
                                                     *********************	42:::62	41--61	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2261.miRNA:13724	ccaauauuauccuauuugaaa
                                                          *********************	47:::67	46--66	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2261.miRNA:13725	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2261
	auaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaaugaccaaaaaucgagguuucacuuaauguuaagucuuucaaauuaggcagaugaaguuaaaaaaauauuuuuuuca
	.((((((((((((..(((((.(((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))).)))))..)))))))).)))).......((((........))))...(((((..((.......))..)))))

###########################################################################################################################

>scaffold4176.315.0	is_MIRNA
	VAL:	5.61	MeanVal:	111.868306666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    aguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2262.miRNA:13726	caauauuauccuauuugaaaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2262.miRNA:13727	aauauuauccuauuugaaaau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2262.miRNA:13728	auauuauccuauuugaaaauu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2262.miRNA:13729	uauuauccuauuugaaaauuu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2262.miRNA:13730	ccaauauuauccuauuugaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2262.miRNA:13731	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2262
	uaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaauga
	.(((....)))..........((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))

###########################################################################################################################

>scaffold4176.319.0	is_MIRNA
	VAL:	4.80	MeanVal:	95.6260806666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            ++++++++--+++++-+++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            ++++++++--+++++-+++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    cuuuggagcuaaaaaccaguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2263.miRNA:13732	caauauuauccuauuugaaaa
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2263.miRNA:13733	aauauuauccuauuugaaaau
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2263.miRNA:13734	auauuauccuauuugaaaauu
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2263.miRNA:13735	uauuauccuauuugaaaauuu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2263.miRNA:13736	ccaauauuauccuauuugaaa
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2263.miRNA:13737	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2263
	gaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaaugaccaaaaaucgagguuucacuuaauguuaagucuuucaaauuaggcagaugaaguuaaa
	((((((((..(((((.(((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))).)))))..))))))))..(((((.....((((.((......)).))))...))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4176.325.0	is_MIRNA
	VAL:	5.22	MeanVal:	103.945464	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            +++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            +++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    caguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2264.miRNA:13738	caauauuauccuauuugaaaa
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2264.miRNA:13739	aauauuauccuauuugaaaau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2264.miRNA:13740	auauuauccuauuugaaaauu
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2264.miRNA:13741	uauuauccuauuugaaaauuu
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2264.miRNA:13742	ccaauauuauccuauuugaaa
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2264.miRNA:13743	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2264
	uuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaaugaccaaaaaucgagguuucacuuaauguuaagucuuucaaauuaggcagaugaaguuaaaaaaauau
	.((((((((.(((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))).....((..((......))..)).....((((........))))...........)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4176.328.0	is_MIRNA
	VAL:	4.88	MeanVal:	97.1644193333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            +++++-+++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            +++++-+++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    aaaaaccaguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2265.miRNA:13744	caauauuauccuauuugaaaa
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2265.miRNA:13745	aauauuauccuauuugaaaau
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2265.miRNA:13746	auauuauccuauuugaaaauu
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2265.miRNA:13747	uauuauccuauuugaaaauuu
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2265.miRNA:13748	ccaauauuauccuauuugaaa
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2265.miRNA:13749	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2265
	uuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaaugaccaaaaaucgagguuucacuuaauguuaagucuuucaaauuaggcagaugaaguuaaaaaaauauuuuuuuca
	.(((((.(((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))).)))))..(((......)))........((((........))))...(((((..((.......))..)))))

###########################################################################################################################

>scaffold4176.334.0	is_MIRNA
	VAL:	5.22	MeanVal:	103.945464	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            +++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            +++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    caguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2266.miRNA:13750	caauauuauccuauuugaaaa
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2266.miRNA:13751	aauauuauccuauuugaaaau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2266.miRNA:13752	auauuauccuauuugaaaauu
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2266.miRNA:13753	uauuauccuauuugaaaauuu
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2266.miRNA:13754	ccaauauuauccuauuugaaa
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2266.miRNA:13755	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2266
	cgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaaugaccaaaaaucgagguuucacuuaauguuaagucuuucaaauuaggcagaugaaguuaaaaaaauauuuuuuuca
	.(((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))).....((..((......))..)).....((((........))))...(((((..((.......))..)))))

###########################################################################################################################

>scaffold4176.334.1	is_MIRNA
	VAL:	5.22	MeanVal:	103.945464	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            +++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            +++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    caguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2267.miRNA:13756	caauauuauccuauuugaaaa
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2267.miRNA:13757	aauauuauccuauuugaaaau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2267.miRNA:13758	auauuauccuauuugaaaauu
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2267.miRNA:13759	uauuauccuauuugaaaauuu
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2267.miRNA:13760	ccaauauuauccuauuugaaa
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2267.miRNA:13761	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2267
	cgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaaugaccaaaaaucgagguuucacuuaauguuaagucuuucaaauuaggcagaugaaguuaaaaaaauauuuuuuuca
	.(((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))).((((((.....(((.((((...(((..((((........)))).))).)))).))).....))))))....

###########################################################################################################################

>scaffold4176.335.0	is_MIRNA
	VAL:	5.61	MeanVal:	111.868306666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            ++++--+++++++-++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    aguaaggguuguagguacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2268.miRNA:13762	caauauuauccuauuugaaaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2268.miRNA:13763	aauauuauccuauuugaaaau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2268.miRNA:13764	auauuauccuauuugaaaauu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2268.miRNA:13765	uauuauccuauuugaaaauuu
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2268.miRNA:13766	ccaauauuauccuauuugaaa
                                    *********************	25:::45	25--45	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2268.miRNA:13767	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2268
	gucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaauga
	.((((..(((((((.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).)))))))..))))

###########################################################################################################################

>scaffold4176.349.0	is_MIRNA
	VAL:	4.91	MeanVal:	97.8498966666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            ++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            ++++++-+++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    guacgguuuauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2269.miRNA:13768	caauauuauccuauuugaaaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2269.miRNA:13769	aauauuauccuauuugaaaau
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2269.miRNA:13770	auauuauccuauuugaaaauu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2269.miRNA:13771	uauuauccuauuugaaaauuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2269.miRNA:13772	ccaauauuauccuauuugaaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2269.miRNA:13773	auuauccuauuugaaaauuug
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2269
	gcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcaugg
	.((((((.(((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4176.357.0	is_MIRNA
	VAL:	5.64	MeanVal:	97.7904628333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            ++++++-+++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            ++++++-+++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    uauaauuggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2270.miRNA:13774	uauuauccuauuugaaaauuu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2270.miRNA:13775	auuauccuauuugaaaauuug
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2270.miRNA:13776	auuugaaaauuuggaauuuuu
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2270.miRNA:13777	uauuugaaaauuuggaauuuu
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2270.miRNA:13778	cuauuugaaaauuuggaauuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2270.miRNA:13779	auccuauuugaaaauuuggaa
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2270
	aauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaaugaccaaaaaucgagguuucacuuaauguuaagucuuucaaauuaggcagaugaaguuaaa
	.((((((.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..))))))))))))))).))))))(((((...(((((((((...((((.........))))...)))))))))..((((........)))).......))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4176.364.0	is_MIRNA
	VAL:	8.49	MeanVal:	134.803438333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaaugg-cgcaauucaauagg
            +++++++++++++++--+++++++-++++++++++++|++---+++++-+++
            +++++++++++++++--+++++++|++++++++++++-++---+++++|+++
    REV:    ggguaaacuuuuaaaaguuaaaag-uacaguuuuaccugcuaaaaguu-ucc
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2271.miRNA:13780	uauuugaaaauuuggaauuuu
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2271.miRNA:13781	auuugaaaauuuggaauuuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2271.miRNA:13782	cuauuugaaaauuuggaauuu
                             *********************	18:::38	18--37	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2271.miRNA:13783	aauuuuuaaugucaaaaugg-
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2271.miRNA:13784	uugaaaauuuggaauuuuuaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2271.miRNA:13785	ugaaaauuuggaauuuuuaau
>>scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2271
	uccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguuggga
	.(((((((((((((((..(((((((.((((((((((((((...(((((.(((......))))))))...)).)))))))))))))))))))..)))))))))))))))......((..(((....)))..)).

###########################################################################################################################

>scaffold4180.218.0	is_MIRNA
	VAL:	1.57	MeanVal:	13.481144	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ac-caagguu------gauggccucacuaucuaaauca--acuauaaua
            ++|+++++++||||||+++++------+++++++++++||+++++++++
            ++-+++++++------+++++----||+++++++++++--+++++++++
    REV:    ugcguuccaauauauccugcccaua--auggguuuaguuuugauguugu
                                        *********************	29:::49	22--40	>>scaffold4180.Lu0910.pre-miRNA:2272.miRNA:13786	aucuaaauca--acuauaaua
                                       *********************	28:::48	21--39	>>scaffold4180.Lu0910.pre-miRNA:2272.miRNA:13787	uaucuaaauca--acuauaau
                                  *********************	23:::43	16--34	>>scaffold4180.Lu0910.pre-miRNA:2272.miRNA:13788	cucacuaucuaaauca--acu
                             *********************	18:::38	11--31	>>scaffold4180.Lu0910.pre-miRNA:2272.miRNA:13789	auggccucacuaucuaaauca
                                   *********************	24:::44	17--35	>>scaffold4180.Lu0910.pre-miRNA:2272.miRNA:13790	ucacuaucuaaauca--acua
                                *********************	21:::41	14--32	>>scaffold4180.Lu0910.pre-miRNA:2272.miRNA:13791	gccucacuaucuaaauca--a
>>scaffold4180.Lu0910.pre-miRNA:2272
	aggaccaagguugauggccucacuaucuaaaucaacuauaauauuaaaaaugcuuuugcuaaccuuauuuuuuuuuaaucuucaguaaggguuaagagauuugaaaaauagcuucuagaguuuggguuaugacguaguguuugaggguuauaauuuaauuuuuaggauuuauuauuaggcuuggcaacgauugaauuagagguuggauaguuaauaucuguuacucaucuguuguaguuuugauuuggguaauacccguccuauauaaccuugcgugua
	...((((((((((((((......((((((((((((((((((((............((((((((((.....((((((((((((.....)))))))))))).......(((((.((((((((.((((((((((((.............)))))))))))).)))))))).)))))...))).)))))))...........(((..((((((.....))))))...)))...)))))))))..)))))))))))....)))))......))))))).))...

###########################################################################################################################

>scaffold4180.220.0	is_MIRNA
	VAL:	1.57	MeanVal:	13.481144	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ac-caagguu------gauggccucacuaucuaaauca--acuauaaua
            ++|+++++++||||||+++++------+++++++++++||+++++++++
            ++-+++++++------+++++----||+++++++++++--+++++++++
    REV:    ugcguuccaauauauccugcccaua--auggguuuaguuuugauguugu
                                        *********************	29:::49	22--40	>>scaffold4180.Lu0910.pre-miRNA:2273.miRNA:13792	aucuaaauca--acuauaaua
                                       *********************	28:::48	21--39	>>scaffold4180.Lu0910.pre-miRNA:2273.miRNA:13793	uaucuaaauca--acuauaau
                                  *********************	23:::43	16--34	>>scaffold4180.Lu0910.pre-miRNA:2273.miRNA:13794	cucacuaucuaaauca--acu
                             *********************	18:::38	11--31	>>scaffold4180.Lu0910.pre-miRNA:2273.miRNA:13795	auggccucacuaucuaaauca
                                   *********************	24:::44	17--35	>>scaffold4180.Lu0910.pre-miRNA:2273.miRNA:13796	ucacuaucuaaauca--acua
                                *********************	21:::41	14--32	>>scaffold4180.Lu0910.pre-miRNA:2273.miRNA:13797	gccucacuaucuaaauca--a
>>scaffold4180.Lu0910.pre-miRNA:2273
	gaccaagguugauggccucacuaucuaaaucaacuauaauauuaaaaaugcuuuugcuaaccuuauuuuuuuuuaaucuucaguaaggguuaagagauuugaaaaauagcuucuagaguuuggguuaugacguaguguuugaggguuauaauuuaauuuuuaggauuuauuauuaggcuuggcaacgauugaauuagagguuggauaguuaauaucuguuacucaucuguuguaguuuugauuuggguaauacccguccuauauaaccuugcgug
	.((((((((((((((......((((((((((((((((((((............((((((((((.....((((((((((((.....)))))))))))).......(((((.((((((((.((((((((((((.............)))))))))))).)))))))).)))))...))).)))))))...........(((..((((((.....))))))...)))...)))))))))..)))))))))))....)))))......))))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold4249.379.0	is_MIRNA
	VAL:	13.52	MeanVal:	77.6742453333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugaacgaaaaaucgaaguucugaacgaaaaucaa
            +++++-+++++---++++++++-----+++-++++
            +++++|+++++---++++++++-||||+++-++++
    REV:    aauuu-uuuuucuuuuucaagaa----uuuaaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold4249.Lu0910.pre-miRNA:2274.miRNA:13798	ugaacgaaaaaucgaaguucu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold4249.Lu0910.pre-miRNA:2274.miRNA:13799	gaacgaaaaaucgaaguucug
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold4249.Lu0910.pre-miRNA:2274.miRNA:13800	aacgaaaaaucgaaguucuga
>>scaffold4249.Lu0910.pre-miRNA:2274
	auugaacgaaaaaucgaaguucugaacgaaaaucaacgacuuucagcuugaauuuaagaacuuuuucuuuuuuuuaaaaaaaaccauccagacggacggacccaccguccgucuggc
	.(((((.(((((...((((((((.....(((.((((...........)))).))).))))))))...))))))))))..........((((((((((((.....)))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4264.147.0	is_MIRNA
	VAL:	11.36	MeanVal:	209.0608	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaauuaggaauuacgagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuu----aacuagucau
            ++++++++++----+++-++-+++--+++-++++++-+++++--------+++--++++++++++---------||||++++++++++
            ++++++++++-|||+++-++-+++--+++-++++++-+++++---|||||+++-|++++++++++-------------++++++++++
    REV:    guuuaauucua---gcuguuuugauuuugcuugauacauguauau-----acac-uugaucaauauuuaacuauauauuugaucagua
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2275.miRNA:13801	auaacuaguuauuuacacuuu
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2275.miRNA:13802	uauaacuaguuauuuacacuu
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2275.miRNA:13803	uuguauaacuaguuauuuaca
                                                               *********************	52:::72	52--72	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2275.miRNA:13804	guauaacuaguuauuuacacu
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2275.miRNA:13805	uguauaacuaguuauuuacac
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2275.miRNA:13806	guuguauaacuaguuauuuac
>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2275
	aaugggauuggaucggauuaugauccguuuggaauggaucaugccaaauauuacaagugaaaguagaugaagugggaaacuucuaaccuuucaauguuuaguuaggcuauccucuuucccauucaacauguaaauuuuuuauuucggaacguauaaauauuuuugaggucuaaauuaggaauuacgagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucguugau
	.((((((..(((..((((.(((((((((.....)))))))))(((.(((...(((..((((((.....(((((.....)))))....)))))).)))...))).))).))))))).))))))(((((.............(((((((((.(((....)))))))))))).((((((((((....(((.((.(((..(((.((((((.(((((........(((..((((((((((.........((((((((((........)))))))))).............)))))))))).)))...))))).)))))).)))..))).)).))).))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4264.309.0	is_MIRNA
	VAL:	5.77	MeanVal:	106.17536	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuu----aacuagucau
            +++++----++++-++++++-+++++--------+++--++++++++++---------||||++++++++++
            +++++--||++++-++++++-+++++---|||||+++-|++++++++++-------------++++++++++
    REV:    uuuugau--uuugcuugauacauguauau-----acac-uugaucaauauuuaacuauauauuugaucagua
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2276.miRNA:13807	auaacuaguuauuuacacuuu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2276.miRNA:13808	uauaacuaguuauuuacacuu
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2276.miRNA:13809	uuguauaacuaguuauuuaca
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2276.miRNA:13810	guauaacuaguuauuuacacu
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2276.miRNA:13811	uguauaacuaguuauuuacac
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2276.miRNA:13812	guuguauaacuaguuauuuac
>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2276
	uugaggucuaaauuaggaauuacgagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucguugauaaucggcgacgaaaguugguaucgaauuuuguugaucuuaauuugauagaugauaaucggcgacgaagguugggaucga
	.(((..((((...))))..)))..(((((....((((.((((((.(((((........(((..((((((((((.........((((((((((........)))))))))).............)))))))))).)))...))))).)))))).))))..))))).(((((((((((((..((((((((.((((.((((....)))).(((((((((...........)))))))))..)))).))))))))...)))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold4264.312.0	is_MIRNA
	VAL:	8.79	MeanVal:	161.81512	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucuaaauuaggaauuacgagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuu----aacuagucau
            ++++-+++++++++----+++-++-+++--+++-++++++-+++++--------+++--++++++++++---------||||++++++++++
            ++++|+++++++++-|||+++-++-+++--+++-++++++-+++++---|||||+++-|++++++++++-------------++++++++++
    REV:    cuag-uuuaauucua---gcuguuuugauuuugcuugauacauguauau-----acac-uugaucaauauuuaacuauauauuugaucagua
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2277.miRNA:13813	auaacuaguuauuuacacuuu
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2277.miRNA:13814	uauaacuaguuauuuacacuu
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2277.miRNA:13815	uuguauaacuaguuauuuaca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2277.miRNA:13816	guauaacuaguuauuuacacu
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2277.miRNA:13817	uguauaacuaguuauuuacac
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2277.miRNA:13818	guuguauaacuaguuauuuac
>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2277
	aggucuaaauuaggaauuacgagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucg
	.((((.(((((((((....(((.((.(((..(((.((((((.(((((........(((..((((((((((.........((((((((((........)))))))))).............)))))))))).)))...))))).)))))).)))..))).)).))).))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4264.332.0	is_MIRNA
	VAL:	5.77	MeanVal:	106.17536	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuu----aacuagucau
            +++++----++++-++++++-+++++--------+++--++++++++++---------||||++++++++++
            +++++--||++++-++++++-+++++---|||||+++-|++++++++++-------------++++++++++
    REV:    uuuugau--uuugcuugauacauguauau-----acac-uugaucaauauuuaacuauauauuugaucagua
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2278.miRNA:13819	auaacuaguuauuuacacuuu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2278.miRNA:13820	uauaacuaguuauuuacacuu
                                             *********************	34:::54	34--54	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2278.miRNA:13821	uuguauaacuaguuauuuaca
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2278.miRNA:13822	guauaacuaguuauuuacacu
                                              *********************	35:::55	35--55	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2278.miRNA:13823	uguauaacuaguuauuuacac
                                            *********************	33:::53	33--53	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2278.miRNA:13824	guuguauaacuaguuauuuac
>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2278
	gagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucguugauaaucggcgacgaaaguugguaucgaauuuuguugaucuuaauuugauagaugauaaucggcgacgaagguugggaucga
	.(((((....((((.((((((.(((((........(((..((((((((((.........((((((((((........)))))))))).............)))))))))).)))...))))).)))))).))))..))))).(((((((((((((..((((((((.((((.((((....)))).(((((((((...........)))))))))..)))).))))))))...)))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold4264.356.0	is_MIRNA
	VAL:	45.88	MeanVal:	589.202634166666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuauuuaguuguau---aacuaguuauuuacacuuu----aacuagucau
            +++++-++--+++++|||++++++++++---------||||++++++++++
            +++++-++--+++++---++++++++++-------------++++++++++
    REV:    ugauacauguauauacacuugaucaauauuuaacuauauauuugaucagua
                              *********************	19:::39	16--34	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2279.miRNA:13825	aacuaguuauuuacacuuu--
                             *********************	18:::38	16--34	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2279.miRNA:13826	-aacuaguuauuuacacuuu-
                            *********************	17:::37	16--34	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2279.miRNA:13827	--aacuaguuauuuacacuuu
                        *********************	13:::33	13--30	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2279.miRNA:13828	uau---aacuaguuauuuaca
                       *********************	12:::32	12--29	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2279.miRNA:13829	guau---aacuaguuauuuac
                               *********************	20:::40	17--34	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2279.miRNA:13830	acuaguuauuuacacuuu---
>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2279
	uauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucguugauaaucggcgacgaaaguugguaucgaauuuuguugaucuuaauuugauagaugauaaucggcgacgaagguugggaucga
	.(((((.((..(((((((((((((((.........((((((((((........)))))))))).............))))))))))...)))))..)).)))))..............(((((((((((((..((((((((.((((.((((....)))).(((((((((...........)))))))))..)))).))))))))...)))))))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold4264.61.0	is_MIRNA
	VAL:	11.36	MeanVal:	209.0608	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaauuaggaauuacgagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuu----aacuagucau
            ++++++++++----+++-++-+++--+++-++++++-+++++--------+++--++++++++++---------||||++++++++++
            ++++++++++-|||+++-++-+++--+++-++++++-+++++---|||||+++-|++++++++++-------------++++++++++
    REV:    guuuaauucua---gcuguuuugauuuugcuugauacauguauau-----acac-uugaucaauauuuaacuauauauuugaucagua
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2280.miRNA:13831	auaacuaguuauuuacacuuu
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2280.miRNA:13832	uauaacuaguuauuuacacuu
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2280.miRNA:13833	uuguauaacuaguuauuuaca
                                                               *********************	52:::72	52--72	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2280.miRNA:13834	guauaacuaguuauuuacacu
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2280.miRNA:13835	uguauaacuaguuauuuacac
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2280.miRNA:13836	guuguauaacuaguuauuuac
>>scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2280
	cguggauauccauuugaccaucugugaauaucgaauuuaaaauuuuaucgaauuuaaauggauggauacaaauucaaauccaccuaaaugggauuggaucggauuaugauccguuuggaauggaucaugccaaauauuacaagugaaaguagaugaagugggaaacuucuaaccuuucaauguuuaguuaggcuauccucuuucccauucaacauguaaauuuuuuauuucggaacguauaaauauuuuugaggucuaaauuaggaauuacgagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucguugau
	.((((((....(((((.((((((.(((((.((((.............)))))))))...))))))...)))))....))))))....((((((..(((..((((.(((((((((.....)))))))))(((.(((...(((..((((((.....(((((.....)))))....)))))).)))...))).))).))))))).))))))(((((.............(((((((((.(((....)))))))))))).((((((((((....(((.((.(((..(((.((((((.(((((........(((..((((((((((.........((((((((((........)))))))))).............)))))))))).)))...))))).)))))).)))..))).)).))).))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4270.518.0	is_MIRNA
	VAL:	2.96	MeanVal:	16.132572	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagcaucauaacaag-gugaauugugcaa---gguauauugu
            ++++++++++-++--|+++++--+++++-|||++++++-+++
            ++++++++++-++---+++++-|+++++----++++++-+++
    REV:    uucgugguauggugaacauuuc-cacguggaaccauaucacg
                   *********************	8:::28	8--27	>>scaffold4270.Lu0910.pre-miRNA:2281.miRNA:13837	auaacaag-gugaauugugca
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold4270.Lu0910.pre-miRNA:2281.miRNA:13838	agcaucauaacaag-gugaau
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold4270.Lu0910.pre-miRNA:2281.miRNA:13839	aucauaacaag-gugaauugu
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold4270.Lu0910.pre-miRNA:2281.miRNA:13840	cauaacaag-gugaauugugc
                    *********************	9:::29	9--28	>>scaffold4270.Lu0910.pre-miRNA:2281.miRNA:13841	uaacaag-gugaauugugcaa
                               *********************	20:::40	19--36	>>scaffold4270.Lu0910.pre-miRNA:2281.miRNA:13842	aauugugcaa---gguauauu
>>scaffold4270.Lu0910.pre-miRNA:2281
	uggugcaaagugagagguggaucguggaugugcaccauaccaaggugcaauaugcauacugguagugcaugguacaacggugcaugguccauaguacaugguggaagagcaucauaacaaggugaauugugcaagguauauuguggaauugcacuauaccaaggugcaccuuuacaagugguauggugcuuagugcauggacgaaggucaccauaugaaguugcacuc
	.(((((((.(((....((((((((((.((((((((..(((((..((((.....))))..))))))))))).........)).))))))))))..)))...((((..((((((((((.((..(((((..(((((.((((((.(((......))).))))))....))))).)))))...)).))))))))))........(((....))).))))......))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4283.1071.0	is_MIRNA
	VAL:	2.02	MeanVal:	45.772005	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuaaugaauuuugaaaaaaaaaaauuaauuagggccag
            ++++++----------++++++++++-++-+++++++++++
            ++++++---------|++++++++++-++-+++++++++++
    REV:    caagauguauauaua-uuuuuuuuuucaaauaaucccgguc
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2282.miRNA:13843	aaaaaaaaaaauuaauuaggg
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2282.miRNA:13844	uugaaaaaaaaaaauuaauua
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2282.miRNA:13845	aaaaaaaaaauuaauuagggc
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2282.miRNA:13846	uuuugaaaaaaaaaaauuaau
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2282.miRNA:13847	uuugaaaaaaaaaaauuaauu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2282.miRNA:13848	ugaaaaaaaaaaauuaauuag
>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2282
	caguugaagaaguugaagauccuaacucgaagauucaacgagaaaucgaaguuccgaacgaagaucgacgacuuucggaaaagguaacccuaauuucagcuuguuuuaaugaauuuugaaaaaaaaaaauuaauuagggccagacggacggcuggcccuaauaaacuuuuuuuuuuauauauauguagaacc
	.((((((((((((((..((((....((((.........))))...(((......))).....))))..)))))))......(((....)))...))))))).((((((..........((((((((((.((.(((((((((((........))))))))))).)).)))))))))).........)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4283.1108.0	is_MIRNA
	VAL:	2.28	MeanVal:	51.708399	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuguuuuaaugaauuuugaaaaaaaaaaauuaauuagggccag
            ++-++++++----------++++++++++-++-+++++++++++
            ++-++++++---------|++++++++++-++-+++++++++++
    REV:    gaccaagauguauauaua-uuuuuuuuuucaaauaaucccgguc
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2283.miRNA:13849	aaaaaaaaaaauuaauuaggg
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2283.miRNA:13850	uugaaaaaaaaaaauuaauua
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2283.miRNA:13851	aaaaaaaaaauuaauuagggc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2283.miRNA:13852	uuuugaaaaaaaaaaauuaau
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2283.miRNA:13853	uuugaaaaaaaaaaauuaauu
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2283.miRNA:13854	ugaaaaaaaaaaauuaauuag
>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2283
	acgagaaaucgaaguuccgaacgaagaucgacgacuuucggaaaagguaacccuaauuucagcuuguuuuaaugaauuuugaaaaaaaaaaauuaauuagggccagacggacggcuggcccuaauaaacuuuuuuuuuuauauauauguagaaccaga
	.(((....)))...(((((((((........))...))))))).(((....)))........((.((((((..........((((((((((.((.(((((((((((........))))))))))).)).)))))))))).........)))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold4283.1111.0	is_MIRNA
	VAL:	2.28	MeanVal:	51.708399	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuguuuuaaugaauuuugaaaaaaaaaaauuaauuagggccag
            ++-++++++----------++++++++++-++-+++++++++++
            ++-++++++---------|++++++++++-++-+++++++++++
    REV:    gaccaagauguauauaua-uuuuuuuuuucaaauaaucccgguc
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2284.miRNA:13855	aaaaaaaaaaauuaauuaggg
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2284.miRNA:13856	uugaaaaaaaaaaauuaauua
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2284.miRNA:13857	aaaaaaaaaauuaauuagggc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2284.miRNA:13858	uuuugaaaaaaaaaaauuaau
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2284.miRNA:13859	uuugaaaaaaaaaaauuaauu
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2284.miRNA:13860	ugaaaaaaaaaaauuaauuag
>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2284
	agaaaucgaaguuccgaacgaagaucgacgacuuucggaaaagguaacccuaauuucagcuuguuuuaaugaauuuugaaaaaaaaaaauuaauuagggccagacggacggcuggcccuaauaaacuuuuuuuuuuauauauauguagaaccaga
	.(((((.....(((((((((........))...))))))).(((....))).)))))..((.((((((..........((((((((((.((.(((((((((((........))))))))))).)).)))))))))).........)))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold4283.1117.0	is_MIRNA
	VAL:	2.28	MeanVal:	51.708399	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuguuuuaaugaauuuugaaaaaaaaaaauuaauuagggccag
            ++-++++++----------++++++++++-++-+++++++++++
            ++-++++++---------|++++++++++-++-+++++++++++
    REV:    gaccaagauguauauaua-uuuuuuuuuucaaauaaucccgguc
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2285.miRNA:13861	aaaaaaaaaaauuaauuaggg
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2285.miRNA:13862	uugaaaaaaaaaaauuaauua
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2285.miRNA:13863	aaaaaaaaaauuaauuagggc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2285.miRNA:13864	uuuugaaaaaaaaaaauuaau
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2285.miRNA:13865	uuugaaaaaaaaaaauuaauu
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2285.miRNA:13866	ugaaaaaaaaaaauuaauuag
>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2285
	cgaaguuccgaacgaagaucgacgacuuucggaaaagguaacccuaauuucagcuuguuuuaaugaauuuugaaaaaaaaaaauuaauuagggccagacggacggcuggcccuaauaaacuuuuuuuuuuauauauauguagaaccaga
	.(((((((((((((........))...))))))..(((....))).)))))..((.((((((..........((((((((((.((.(((((((((((........))))))))))).)).)))))))))).........)))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold4283.1151.0	is_MIRNA
	VAL:	2.28	MeanVal:	51.708399	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuguuuuaaugaauuuugaaaaaaaaaaauuaauuagggccag
            ++-++++++----------++++++++++-++-+++++++++++
            ++-++++++---------|++++++++++-++-+++++++++++
    REV:    gaccaagauguauauaua-uuuuuuuuuucaaauaaucccgguc
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2286.miRNA:13867	aaaaaaaaaaauuaauuaggg
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2286.miRNA:13868	uugaaaaaaaaaaauuaauua
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2286.miRNA:13869	aaaaaaaaaauuaauuagggc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2286.miRNA:13870	uuuugaaaaaaaaaaauuaau
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2286.miRNA:13871	uuugaaaaaaaaaaauuaauu
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2286.miRNA:13872	ugaaaaaaaaaaauuaauuag
>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2286
	aagguaacccuaauuucagcuuguuuuaaugaauuuugaaaaaaaaaaauuaauuagggccagacggacggcuggcccuaauaaacuuuuuuuuuuauauauauguagaaccaga
	.(((....)))........((.((((((..........((((((((((.((.(((((((((((........))))))))))).)).)))))))))).........)))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold4283.1169.0	is_MIRNA
	VAL:	2.28	MeanVal:	51.708399	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuguuuuaaugaauuuugaaaaaaaaaaauuaauuagggccag
            ++-++++++----------++++++++++-++-+++++++++++
            ++-++++++---------|++++++++++-++-+++++++++++
    REV:    gaccaagauguauauaua-uuuuuuuuuucaaauaaucccgguc
                               *********************	20:::40	20--40	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2287.miRNA:13873	aaaaaaaaaaauuaauuaggg
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2287.miRNA:13874	uugaaaaaaaaaaauuaauua
                                *********************	21:::41	21--41	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2287.miRNA:13875	aaaaaaaaaauuaauuagggc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2287.miRNA:13876	uuuugaaaaaaaaaaauuaau
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2287.miRNA:13877	uuugaaaaaaaaaaauuaauu
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2287.miRNA:13878	ugaaaaaaaaaaauuaauuag
>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2287
	gcuuguuuuaaugaauuuugaaaaaaaaaaauuaauuagggccagacggacggcuggcccuaauaaacuuuuuuuuuuauauauauguagaaccaga
	.((.((((((..........((((((((((.((.(((((((((((........))))))))))).)).)))))))))).........)))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold4283.1173.0	is_MIRNA
	VAL:	2.02	MeanVal:	45.772005	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuaaugaauuuugaaaaaaaaaaauuaauuagggccag
            ++++++----------++++++++++-++-+++++++++++
            ++++++---------|++++++++++-++-+++++++++++
    REV:    caagauguauauaua-uuuuuuuuuucaaauaaucccgguc
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2288.miRNA:13879	aaaaaaaaaaauuaauuaggg
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2288.miRNA:13880	uugaaaaaaaaaaauuaauua
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2288.miRNA:13881	aaaaaaaaaauuaauuagggc
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2288.miRNA:13882	uuuugaaaaaaaaaaauuaau
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2288.miRNA:13883	uuugaaaaaaaaaaauuaauu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2288.miRNA:13884	ugaaaaaaaaaaauuaauuag
>>scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2288
	guuuuaaugaauuuugaaaaaaaaaaauuaauuagggccagacggacggcuggcccuaauaaacuuuuuuuuuuauauauauguagaacc
	((((((..........((((((((((.((.(((((((((((........))))))))))).)).)))))))))).........)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4307.157.0	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	29.8067	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauua-gaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuu
            +++--|++++++++-++++++++++++++++--+++++++++++++++++++++-++++
            +++---++++++++-++++++++++++++++-|+++++++++++++++++++++-++++
    REV:    guauaguuuauaaucgguuaaauuuuuaaaag-uuaaaaguauaguuuuaccaguuaaa
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2289.miRNA:13885	auuugaaaguuuuaaaauuuu
                                        *********************	29:::49	28--48	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2289.miRNA:13886	uuuaaaauuuucauguuaaaa
                                         *********************	30:::50	29--49	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2289.miRNA:13887	uuaaaauuuucauguuaaaau
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2289.miRNA:13888	ugaaaguuuuaaaauuuucau
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2289.miRNA:13889	uugaaaguuuuaaaauuuuca
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2289.miRNA:13890	aaaguuuuaaaauuuucaugu
>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2289
	gugaaugucucuuaucaacucuuacauauuccaauugggccuagcuaauagggauggcaaaaaacacauacccuuggguaucagacccucuccgauuugaucgaugcaaggaaugcucacauuaauuggguugcuucauauauuaacauuggauuuuuaucuuucauuagaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuuacauauguauuuccuuuaaaaauugaccauuuugauaugaaaauugaaaauuuuuaaauuggcuaauauuugauaugcauguuaggaaugacaaaaaauugagguuucacu
	(((((.((((................((((((.(((((......))))).))))))...........(((((....))))).))))((((..(((((..((..(((..((.....))..)))..))..)))))..((((...(((((((.((((....))))..(((..((((((((.((((((((((((((((..(((((((((((((((((((((.((((...................)))).))))))))))))))))))))).)))))))))))))))).))))))))...))).)))))))..)))).........)))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold4307.195.0	is_MIRNA
	VAL:	0.92	MeanVal:	15.0103333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuu
            ++++++++-++++++++++++++++--+++++++++++++++++++++-++++
            ++++++++-++++++++++++++++-|+++++++++++++++++++++-++++
    REV:    uuuauaaucgguuaaauuuuuaaaag-uuaaaaguauaguuuuaccaguuaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2290.miRNA:13891	auuugaaaguuuuaaaauuuu
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2290.miRNA:13892	uuuaaaauuuucauguuaaaa
                                   *********************	24:::44	24--44	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2290.miRNA:13893	uuaaaauuuucauguuaaaau
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2290.miRNA:13894	uugaaaguuuuaaaauuuuca
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2290.miRNA:13895	ugaaaguuuuaaaauuuucau
                             *********************	18:::38	18--38	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2290.miRNA:13896	aaaguuuuaaaauuuucaugu
>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2290
	gccuagcuaauagggauggcaaaaaacacauacccuuggguaucagacccucuccgauuugaucgaugcaaggaaugcucacauuaauuggguugcuucauauauuaacauuggauuuuuaucuuucauuagaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuuacauauguauuuccuuuaaaaauugaccauuuugauaugaaaauugaaaauuuuuaaauuggcuaauauuugauaugcauguuaggaaugacaaaaaauugagguuucacuuuaucauguua
	.((((((....(((((((..........))).))))((.(((((........((((((.(((.((((.(((..((((....))))..))).))))..))).........))))))................((((((((.((((((((((((((((..(((((((((((((((((((((.((((...................)))).))))))))))))))))))))).)))))))))))))))).))))))))))))).)).))))))..(((((......(((((.....)))))...)))))

###########################################################################################################################

>scaffold4307.199.0	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	29.8067	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauua-gaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuu
            +++--|++++++++-++++++++++++++++--+++++++++++++++++++++-++++
            +++---++++++++-++++++++++++++++-|+++++++++++++++++++++-++++
    REV:    guauaguuuauaaucgguuaaauuuuuaaaag-uuaaaaguauaguuuuaccaguuaaa
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2291.miRNA:13897	auuugaaaguuuuaaaauuuu
                                        *********************	29:::49	28--48	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2291.miRNA:13898	uuuaaaauuuucauguuaaaa
                                         *********************	30:::50	29--49	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2291.miRNA:13899	uuaaaauuuucauguuaaaau
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2291.miRNA:13900	ugaaaguuuuaaaauuuucau
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2291.miRNA:13901	uugaaaguuuuaaaauuuuca
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2291.miRNA:13902	aaaguuuuaaaauuuucaugu
>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2291
	agcuaauagggauggcaaaaaacacauacccuuggguaucagacccucuccgauuugaucgaugcaaggaaugcucacauuaauuggguugcuucauauauuaacauuggauuuuuaucuuucauuagaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuuacauauguauuuccuuuaaaaauugaccauuuugauaugaaaauugaaaauuuuuaaauuggcuaauauuugauaugcauguuaggaaugacaaaaaauugagguuuca
	.(((...(((((((..........))).))))..)))....((.((((..(((((..((..(((..((.....))..)))..))..)))))..((((...(((((((.((((....))))..(((..((((((((.((((((((((((((((..(((((((((((((((((((((.((((...................)))).))))))))))))))))))))).)))))))))))))))).))))))))...))).)))))))..)))).........))))..)).

###########################################################################################################################

>scaffold4307.223.0	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	29.8067	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauua-gaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuu
            +++--|++++++++-++++++++++++++++--+++++++++++++++++++++-++++
            +++---++++++++-++++++++++++++++-|+++++++++++++++++++++-++++
    REV:    guauaguuuauaaucgguuaaauuuuuaaaag-uuaaaaguauaguuuuaccaguuaaa
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2292.miRNA:13903	auuugaaaguuuuaaaauuuu
                                        *********************	29:::49	28--48	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2292.miRNA:13904	uuuaaaauuuucauguuaaaa
                                         *********************	30:::50	29--49	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2292.miRNA:13905	uuaaaauuuucauguuaaaau
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2292.miRNA:13906	ugaaaguuuuaaaauuuucau
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2292.miRNA:13907	uugaaaguuuuaaaauuuuca
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2292.miRNA:13908	aaaguuuuaaaauuuucaugu
>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2292
	cauacccuuggguaucagacccucuccgauuugaucgaugcaaggaaugcucacauuaauuggguugcuucauauauuaacauuggauuuuuaucuuucauuagaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuuacauauguauuuccuuuaaaaauugaccauuuugauaugaaaauugaaaauuuuuaaauuggcuaauauuugauaugcauguuaggaaugacaaaaaauugagguuuca
	.(((((....)))))..((.((((..(((((..((..(((..((.....))..)))..))..)))))..((((...(((((((.((((....))))..(((..((((((((.((((((((((((((((..(((((((((((((((((((((.((((...................)))).))))))))))))))))))))).)))))))))))))))).))))))))...))).)))))))..)))).........))))..)).

###########################################################################################################################

>scaffold4307.239.0	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	29.8067	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauua-gaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuu
            +++--|++++++++-++++++++++++++++--+++++++++++++++++++++-++++
            +++---++++++++-++++++++++++++++-|+++++++++++++++++++++-++++
    REV:    guauaguuuauaaucgguuaaauuuuuaaaag-uuaaaaguauaguuuuaccaguuaaa
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2293.miRNA:13909	auuugaaaguuuuaaaauuuu
                                        *********************	29:::49	28--48	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2293.miRNA:13910	uuuaaaauuuucauguuaaaa
                                         *********************	30:::50	29--49	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2293.miRNA:13911	uuaaaauuuucauguuaaaau
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2293.miRNA:13912	ugaaaguuuuaaaauuuucau
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2293.miRNA:13913	uugaaaguuuuaaaauuuuca
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2293.miRNA:13914	aaaguuuuaaaauuuucaugu
>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2293
	agacccucuccgauuugaucgaugcaaggaaugcucacauuaauuggguugcuucauauauuaacauuggauuuuuaucuuucauuagaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuuacauauguauuuccuuuaaaaauugaccauuuugauaugaaaauugaaaauuuuuaaauuggcuaauauuugauaugcauguuaggaaugacaaaaaauugagguuuca
	.((.((((..(((((..((..(((..((.....))..)))..))..)))))..((((...(((((((.((((....))))..(((..((((((((.((((((((((((((((..(((((((((((((((((((((.((((...................)))).))))))))))))))))))))).)))))))))))))))).))))))))...))).)))))))..)))).........))))..)).

###########################################################################################################################

>scaffold4307.242.0	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	29.8067	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauua-gaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuu
            +++--|++++++++-++++++++++++++++--+++++++++++++++++++++-++++
            +++---++++++++-++++++++++++++++-|+++++++++++++++++++++-++++
    REV:    guauaguuuauaaucgguuaaauuuuuaaaag-uuaaaaguauaguuuuaccaguuaaa
                              *********************	19:::39	18--38	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2294.miRNA:13915	auuugaaaguuuuaaaauuuu
                                        *********************	29:::49	28--48	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2294.miRNA:13916	uuuaaaauuuucauguuaaaa
                                         *********************	30:::50	29--49	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2294.miRNA:13917	uuaaaauuuucauguuaaaau
                                 *********************	22:::42	21--41	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2294.miRNA:13918	ugaaaguuuuaaaauuuucau
                                *********************	21:::41	20--40	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2294.miRNA:13919	uugaaaguuuuaaaauuuuca
                                   *********************	24:::44	23--43	>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2294.miRNA:13920	aaaguuuuaaaauuuucaugu
>>scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2294
	cccucuccgauuugaucgaugcaaggaaugcucacauuaauuggguugcuucauauauuaacauuggauuuuuaucuuucauuagaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuuacauauguauuuccuuuaaaaauugaccauuuugauaugaaaauugaaaauuuuuaaauuggcuaauauuugauaugcauguuaggaaugacaaaaaauugaggu
	.((((..(((((..((..(((..((.....))..)))..))..)))))..((((...(((((((.((((....))))..(((..((((((((.((((((((((((((((..(((((((((((((((((((((.((((...................)))).))))))))))))))))))))).)))))))))))))))).))))))))...))).)))))))..)))).........)))).

###########################################################################################################################

>scaffold521.6031.0	is_MIRNA
	VAL:	208.67	MeanVal:	3037.2020385	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauugg
            +++-+++++++++--+++++++----+++----++++++++
            +++|+++++++++--+++++++---|+++---|++++++++
    REV:    cac-gagaaagucuuaauuuccuuu-aguacu-cauuagcc
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13921	uuuagcuuuaaagguuguuca
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13922	cuuuuagcuuuaaagguuguu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13923	ucuuuuagcuuuaaagguugu
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13924	uuuuagcuuuaaagguuguuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13925	uucuuuuagcuuuaaagguug
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13926	uuucuuuuagcuuuaaagguu
>>scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295
	agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca
	.(((((........((((((((.(((.....)))..))))))))....(((.(((((((((..(((((((....(((....((((((((.....(((((((((((((((..((.......))..)))))))..))))).)))...(((((((((.......)))))))))....))))))))...)))...)))))))..)))))))))))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold521.6044.0	is_MIRNA
	VAL:	208.67	MeanVal:	3037.2020385	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauugg
            +++-+++++++++--+++++++----+++----++++++++
            +++|+++++++++--+++++++---|+++---|++++++++
    REV:    cac-gagaaagucuuaauuuccuuu-aguacu-cauuagcc
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13927	uuuagcuuuaaagguuguuca
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13928	cuuuuagcuuuaaagguuguu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13929	ucuuuuagcuuuaaagguugu
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13930	uuuuagcuuuaaagguuguuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13931	uucuuuuagcuuuaaagguug
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13932	uuucuuuuagcuuuaaagguu
>>scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296
	cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc
	.((((((((.(((.....)))..))))))))....(((.(((((((((..(((((((....(((....((((((((.....(((((((((((((((..((.......))..)))))))..))))).)))...(((((((((.......)))))))))....))))))))...)))...)))))))..)))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold521.6078.0	is_MIRNA
	VAL:	208.67	MeanVal:	3037.2020385	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauugg
            +++-+++++++++--+++++++----+++----++++++++
            +++|+++++++++--+++++++---|+++---|++++++++
    REV:    cac-gagaaagucuuaauuuccuuu-aguacu-cauuagcc
                    *********************	9:::29	9--29	>>scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13933	uuuagcuuuaaagguuguuca
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13934	cuuuuagcuuuaaagguuguu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13935	ucuuuuagcuuuaaagguugu
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13936	uuuuagcuuuaaagguuguuc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13937	uucuuuuagcuuuaaagguug
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13938	uuucuuuuagcuuuaaagguu
>>scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297
	cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc
	.(((.(((((((((..(((((((....(((....((((((((.....(((((((((((((((..((.......))..)))))))..))))).)))...(((((((((.......)))))))))....))))))))...)))...)))))))..)))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold639.100.0	is_MIRNA
	VAL:	7.43	MeanVal:	132.591107	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuuugaaaugagcuaauauuugacaugcauguuggagacgacuacaaaauaaaguu-ucauuauuguacaacuauaa-auaauggucaaaucaacuuaaaaa
            ++++++--+++---+++++++++--++-+++++++-++++-++-----++++--++--|++++++++-++--++-----|+++++++++++++-++-+++++++
            ++++++-|+++---+++++++++--++-+++++++-++++-++---||++++--++---++++++++-++--++------+++++++++++++-++-+++++++
    REV:    uuaaaag-uuaaaagauuauaaaaaguccguacaaguuuuacuaac--uuuaacucuauagugguagaauucuguaaguguauuaucaguuuacuucaauuuuu
                                                                                              *********************	83:::103	81--101	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2298.miRNA:13939	aauggucaaaucaacuuaaaa
                                                                                               *********************	84:::104	82--102	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2298.miRNA:13940	auggucaaaucaacuuaaaaa
                                                                                             *********************	82:::102	80--100	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2298.miRNA:13941	uaauggucaaaucaacuuaaa
                                                                                            *********************	81:::101	79--99	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2298.miRNA:13942	auaauggucaaaucaacuuaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2298.miRNA:13943	agacgacuacaaaauaaaguu
                                                   *********************	40:::60	40--59	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2298.miRNA:13944	acgacuacaaaauaaaguu-u
>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2298
	aauuuucauguccaaaugguuaacuuccaaagguuuaaccuauggaaaugagucauuuugacaugaaaguauagaaauuuugaaaugagcuaauauuugacaugcauguuggagacgacuacaaaauaaaguuucauuauuguacaacuauaaauaauggucaaaucaacuuaaaaaucacuuuuacuuugguuuauguuaguguugaacaauauguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuu
	.(((((((((((.((((((((...(((((.(((.....))).)))))...)))))))).))))))))))).....((((((..(((...(((((((((..((.(((((((.((((.((.....((((..((..((((((((.((..((.....(((((((((((((.((.(((((((..(((........))).((((((.((.....)))))))).))))))).)).)))))))))))))......))..)).))))))))...))..))))...)).)))).))))))).))..)))))))))...))).))))))((((((((((.((((((((.(((.(((((..((.......)).))))).)))..)))))))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold639.258.0	is_MIRNA
	VAL:	176.14	MeanVal:	3166.07336	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaa--ucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaa-uugaaaauu---aaauuuucauaucaaaaugg-ugaauuucaaaag
            +++++++++++++++-+++++++--------------++--++++---++--++++---||+++++++-+++++++-++--+++++++++----|++++-----|||++++++++++-++++++++-|+++-+++++--++
            +++++++++++++++-+++++++-------------|++--++++--|++--++++-----+++++++-+++++++-++--+++++++++-----++++--------++++++++++-++++++++--+++-+++++-|++
    REV:    aaaaauugaaguaaaaugguaauuaauaaauccaug-uuguuacuuu-gaacuaaaaaaucgguaaagguugugcguacaauuuauaaucgacuaaacuaaaaaaauuuuaaaaguacaguuuuacagauuaaaagua-uc
                                                                                                                      *********************	107:::127	102--121	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2299.miRNA:13945	-aaauuuucauaucaaaaugg
                                                                                                                     *********************	106:::126	102--120	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2299.miRNA:13946	--aaauuuucauaucaaaaug
                                                                                                                       *********************	108:::128	102--121	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2299.miRNA:13947	aaauuuucauaucaaaaugg-
                                                                                                                        *********************	109:::129	103--122	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2299.miRNA:13948	aauuuucauaucaaaaugg-u
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2299.miRNA:13949	uuaacuucauuugacuauuau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2299.miRNA:13950	uuuaacuucauuugacuauua
>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2299
	ggucaaaucaacuuaaaaaucacuuuuacuuugguuuauguuaguguugaacaauauguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggucuuuc
	....(((((((..(((((.....)))))..))))))).....(((((((..........(((((((((((((((.(((((((..............((..((((...((..((((...(((((((.(((((((.((..(((((((((....((((.....((((((((((.((((((((.(((.(((((..((.......)).))))).)))..)))))))).))))))))))........)))).....)))))))))..)).))))))).))))))).....))))..))..))))..)).............))))))).)))))))))))))))(((((.(((((.........))))).)))))................)))))))............(((((((((.....(((((((........)))..))))....(((((((((....)))))))))................)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold639.278.0	is_MIRNA
	VAL:	176.14	MeanVal:	3166.07336	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaa--ucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaa-uugaaaauu---aaauuuucauaucaaaaugg-ugaauuucaaaag
            +++++++++++++++-+++++++--------------++--++++---++--++++---||+++++++-+++++++-++--+++++++++----|++++-----|||++++++++++-++++++++-|+++-+++++--++
            +++++++++++++++-+++++++-------------|++--++++--|++--++++-----+++++++-+++++++-++--+++++++++-----++++--------++++++++++-++++++++--+++-+++++-|++
    REV:    aaaaauugaaguaaaaugguaauuaauaaauccaug-uuguuacuuu-gaacuaaaaaaucgguaaagguugugcguacaauuuauaaucgacuaaacuaaaaaaauuuuaaaaguacaguuuuacagauuaaaagua-uc
                                                                                                                      *********************	107:::127	102--121	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2300.miRNA:13951	-aaauuuucauaucaaaaugg
                                                                                                                     *********************	106:::126	102--120	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2300.miRNA:13952	--aaauuuucauaucaaaaug
                                                                                                                       *********************	108:::128	102--121	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2300.miRNA:13953	aaauuuucauaucaaaaugg-
                                                                                                                        *********************	109:::129	103--122	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2300.miRNA:13954	aauuuucauaucaaaaugg-u
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2300.miRNA:13955	uuaacuucauuugacuauuau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2300.miRNA:13956	uuuaacuucauuugacuauua
>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2300
	cacuuuuacuuugguuuauguuaguguugaacaauauguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuaggguc
	.(((((......((((((((..(((((((..........(((((((((((((((.(((((((..............((..((((...((..((((...(((((((.(((((((.((..(((((((((....((((.....((((((((((.((((((((.(((.(((((..((.......)).))))).)))..)))))))).))))))))))........)))).....)))))))))..)).))))))).))))))).....))))..))..))))..)).............))))))).)))))))))))))))(((((.(((((.........))))).)))))................)))))))........(((((((((.............(((........)))))))))))).(((((((((....)))))))))..)))))))).....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold639.290.0	is_MIRNA
	VAL:	176.14	MeanVal:	3166.07336	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaa--ucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaa-uugaaaauu---aaauuuucauaucaaaaugg-ugaauuucaaaag
            +++++++++++++++-+++++++--------------++--++++---++--++++---||+++++++-+++++++-++--+++++++++----|++++-----|||++++++++++-++++++++-|+++-+++++--++
            +++++++++++++++-+++++++-------------|++--++++--|++--++++-----+++++++-+++++++-++--+++++++++-----++++--------++++++++++-++++++++--+++-+++++-|++
    REV:    aaaaauugaaguaaaaugguaauuaauaaauccaug-uuguuacuuu-gaacuaaaaaaucgguaaagguugugcguacaauuuauaaucgacuaaacuaaaaaaauuuuaaaaguacaguuuuacagauuaaaagua-uc
                                                                                                                      *********************	107:::127	102--121	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2301.miRNA:13957	-aaauuuucauaucaaaaugg
                                                                                                                     *********************	106:::126	102--120	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2301.miRNA:13958	--aaauuuucauaucaaaaug
                                                                                                                       *********************	108:::128	102--121	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2301.miRNA:13959	aaauuuucauaucaaaaugg-
                                                                                                                        *********************	109:::129	103--122	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2301.miRNA:13960	aauuuucauaucaaaaugg-u
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2301.miRNA:13961	uuaacuucauuugacuauuau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2301.miRNA:13962	uuuaacuucauuugacuauua
>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2301
	gguuuauguuaguguugaacaauauguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggu
	((((((((..(((((((..........(((((((((((((((.(((((((..............((..((((...((..((((...(((((((.(((((((.((..(((((((((....((((.....((((((((((.((((((((.(((.(((((..((.......)).))))).)))..)))))))).))))))))))........)))).....)))))))))..)).))))))).))))))).....))))..))..))))..)).............))))))).)))))))))))))))(((((.(((((.........))))).)))))................)))))))........(((((((((.............(((........)))))))))))).(((((((((....)))))))))..)))))))).((....)).

###########################################################################################################################

>scaffold639.292.0	is_MIRNA
	VAL:	176.14	MeanVal:	3166.07336	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaa--ucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaa-uugaaaauu---aaauuuucauaucaaaaugg-ugaauuucaaaag
            +++++++++++++++-+++++++--------------++--++++---++--++++---||+++++++-+++++++-++--+++++++++----|++++-----|||++++++++++-++++++++-|+++-+++++--++
            +++++++++++++++-+++++++-------------|++--++++--|++--++++-----+++++++-+++++++-++--+++++++++-----++++--------++++++++++-++++++++--+++-+++++-|++
    REV:    aaaaauugaaguaaaaugguaauuaauaaauccaug-uuguuacuuu-gaacuaaaaaaucgguaaagguugugcguacaauuuauaaucgacuaaacuaaaaaaauuuuaaaaguacaguuuuacagauuaaaagua-uc
                                                                                                                      *********************	107:::127	102--121	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2302.miRNA:13963	-aaauuuucauaucaaaaugg
                                                                                                                     *********************	106:::126	102--120	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2302.miRNA:13964	--aaauuuucauaucaaaaug
                                                                                                                       *********************	108:::128	102--121	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2302.miRNA:13965	aaauuuucauaucaaaaugg-
                                                                                                                        *********************	109:::129	103--122	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2302.miRNA:13966	aauuuucauaucaaaaugg-u
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2302.miRNA:13967	uuaacuucauuugacuauuau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2302.miRNA:13968	uuuaacuucauuugacuauua
>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2302
	uuuauguuaguguugaacaauauguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggucuuuc
	.(((((..(((((((..........(((((((((((((((.(((((((..............((..((((...((..((((...(((((((.(((((((.((..(((((((((....((((.....((((((((((.((((((((.(((.(((((..((.......)).))))).)))..)))))))).))))))))))........)))).....)))))))))..)).))))))).))))))).....))))..))..))))..)).............))))))).)))))))))))))))(((((.(((((.........))))).)))))................)))))))....)))))...(((((((((.....(((((((........)))..))))....(((((((((....)))))))))................)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold639.299.0	is_MIRNA
	VAL:	176.14	MeanVal:	3166.07336	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaa--ucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaa-uugaaaauu---aaauuuucauaucaaaaugg-ugaauuucaaaag
            +++++++++++++++-+++++++--------------++--++++---++--++++---||+++++++-+++++++-++--+++++++++----|++++-----|||++++++++++-++++++++-|+++-+++++--++
            +++++++++++++++-+++++++-------------|++--++++--|++--++++-----+++++++-+++++++-++--+++++++++-----++++--------++++++++++-++++++++--+++-+++++-|++
    REV:    aaaaauugaaguaaaaugguaauuaauaaauccaug-uuguuacuuu-gaacuaaaaaaucgguaaagguugugcguacaauuuauaaucgacuaaacuaaaaaaauuuuaaaaguacaguuuuacagauuaaaagua-uc
                                                                                                                      *********************	107:::127	102--121	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2303.miRNA:13969	-aaauuuucauaucaaaaugg
                                                                                                                     *********************	106:::126	102--120	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2303.miRNA:13970	--aaauuuucauaucaaaaug
                                                                                                                       *********************	108:::128	102--121	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2303.miRNA:13971	aaauuuucauaucaaaaugg-
                                                                                                                        *********************	109:::129	103--122	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2303.miRNA:13972	aauuuucauaucaaaaugg-u
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2303.miRNA:13973	uuaacuucauuugacuauuau
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2303.miRNA:13974	uuuaacuucauuugacuauua
>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2303
	uaguguugaacaauauguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggucuuuc
	.(((((((..........(((((((((((((((.(((((((..............((..((((...((..((((...(((((((.(((((((.((..(((((((((....((((.....((((((((((.((((((((.(((.(((((..((.......)).))))).)))..)))))))).))))))))))........)))).....)))))))))..)).))))))).))))))).....))))..))..))))..)).............))))))).)))))))))))))))(((((.(((((.........))))).)))))................)))))))............(((((((((.....(((((((........)))..))))....(((((((((....)))))))))................)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold639.313.0	is_MIRNA
	VAL:	170.43	MeanVal:	3063.5098075	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaa--ucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaa-uugaaaauu---aaauuuucauaucaaaaugg-ugaauuucaaaag
            ++-+++++++++++++++-+++++++--------------++--++++---++--++++---||+++++++-+++++++-++--+++++++++----|++++-----|||++++++++++-++++++++-|+++-+++++--++
            ++-+++++++++++++++-+++++++-------------|++--++++--|++--++++-----+++++++-+++++++-++--+++++++++-----++++--------++++++++++-++++++++--+++-+++++-|++
    REV:    acuaaaaauugaaguaaaaugguaauuaauaaauccaug-uuguuacuuu-gaacuaaaaaaucgguaaagguugugcguacaauuuauaaucgacuaaacuaaaaaaauuuuaaaaguacaguuuuacagauuaaaagua-uc
                                                                                                                         *********************	110:::130	105--124	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2304.miRNA:13975	-aaauuuucauaucaaaaugg
                                                                                                                        *********************	109:::129	105--123	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2304.miRNA:13976	--aaauuuucauaucaaaaug
                                                                                                                          *********************	111:::131	105--124	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2304.miRNA:13977	aaauuuucauaucaaaaugg-
                                                                                                                           *********************	112:::132	106--125	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2304.miRNA:13978	aauuuucauaucaaaaugg-u
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2304.miRNA:13979	uuaacuucauuugacuauuau
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2304.miRNA:13980	uuuaacuucauuugacuauua
>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2304
	auguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggucuuuc
	.((.(((((((((((((((.(((((((..............((..((((...((..((((...(((((((.(((((((.((..(((((((((....((((.....((((((((((.((((((((.(((.(((((..((.......)).))))).)))..)))))))).))))))))))........)))).....)))))))))..)).))))))).))))))).....))))..))..))))..)).............))))))).))))))))))))))).)).............((((((.(((((((.................)))))))...))))))...(((((((((.....(((((((........)))..))))....(((((((((....)))))))))................)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold639.352.0	is_MIRNA
	VAL:	72.74	MeanVal:	1277.400444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaa-uugaaaauu---aaauuuucauaucaaaaugg-ugaauuucaaaag
            +++++++-+++++++-++--+++++++++----|++++-----|||++++++++++-++++++++-|+++-+++++--++
            +++++++-+++++++-++--+++++++++-----++++--------++++++++++-++++++++--+++-+++++-|++
    REV:    gguaaagguugugcguacaauuuauaaucgacuaaacuaaaaaaauuuuaaaaguacaguuuuacagauuaaaagua-uc
                                                         *********************	46:::66	43--62	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2305.miRNA:13981	-aaauuuucauaucaaaaugg
                                                        *********************	45:::65	43--61	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2305.miRNA:13982	--aaauuuucauaucaaaaug
                                                          *********************	47:::67	43--62	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2305.miRNA:13983	aaauuuucauaucaaaaugg-
                                                           *********************	48:::68	44--63	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2305.miRNA:13984	aauuuucauaucaaaaugg-u
                                                       *********************	44:::64	43--60	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2305.miRNA:13985	---aaauuuucauaucaaaau
                                                      *********************	43:::63	42--59	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2305.miRNA:13986	u---aaauuuucauaucaaaa
>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2305
	aagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggucuuuc
	.((((...((((((..........(((((((.(((((((.((..(((((((((....((((.....((((((((((.((((((((.(((.(((((..((.......)).))))).)))..)))))))).))))))))))........)))).....)))))))))..)).))))))).))))))).(((((((.....(((((((....((((............)))).))))))).......(((((.(((((.........))))).))))).......)))))))...)))))).)))).......(((((((((.....(((((((........)))..))))....(((((((((....)))))))))................)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold639.354.0	is_MIRNA
	VAL:	72.74	MeanVal:	1277.400444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaa-uugaaaauu---aaauuuucauaucaaaaugg-ugaauuucaaaag
            +++++++-+++++++-++--+++++++++----|++++-----|||++++++++++-++++++++-|+++-+++++--++
            +++++++-+++++++-++--+++++++++-----++++--------++++++++++-++++++++--+++-+++++-|++
    REV:    gguaaagguugugcguacaauuuauaaucgacuaaacuaaaaaaauuuuaaaaguacaguuuuacagauuaaaagua-uc
                                                         *********************	46:::66	43--62	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2306.miRNA:13987	-aaauuuucauaucaaaaugg
                                                        *********************	45:::65	43--61	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2306.miRNA:13988	--aaauuuucauaucaaaaug
                                                          *********************	47:::67	43--62	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2306.miRNA:13989	aaauuuucauaucaaaaugg-
                                                           *********************	48:::68	44--63	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2306.miRNA:13990	aauuuucauaucaaaaugg-u
                                                       *********************	44:::64	43--60	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2306.miRNA:13991	---aaauuuucauaucaaaau
                                                      *********************	43:::63	42--59	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2306.miRNA:13992	u---aaauuuucauaucaaaa
>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2306
	gauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggucuuuc
	.((((.((((((..........(((((((.(((((((.((..(((((((((....((((.....((((((((((.((((((((.(((.(((((..((.......)).))))).)))..)))))))).))))))))))........)))).....)))))))))..)).))))))).))))))).(((((((.....(((((((....((((............)))).))))))).......(((((.(((((.........))))).))))).......)))))))...))))))...)))).....(((((((((.....(((((((........)))..))))....(((((((((....)))))))))................)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold639.375.0	is_MIRNA
	VAL:	72.74	MeanVal:	1277.400444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaa-uugaaaauu---aaauuuucauaucaaaaugg-ugaauuucaaaag
            +++++++-+++++++-++--+++++++++----|++++-----|||++++++++++-++++++++-|+++-+++++--++
            +++++++-+++++++-++--+++++++++-----++++--------++++++++++-++++++++--+++-+++++-|++
    REV:    gguaaagguugugcguacaauuuauaaucgacuaaacuaaaaaaauuuuaaaaguacaguuuuacagauuaaaagua-uc
                                                         *********************	46:::66	43--62	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2307.miRNA:13993	-aaauuuucauaucaaaaugg
                                                        *********************	45:::65	43--61	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2307.miRNA:13994	--aaauuuucauaucaaaaug
                                                          *********************	47:::67	43--62	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2307.miRNA:13995	aaauuuucauaucaaaaugg-
                                                           *********************	48:::68	44--63	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2307.miRNA:13996	aauuuucauaucaaaaugg-u
                                                       *********************	44:::64	43--60	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2307.miRNA:13997	---aaauuuucauaucaaaau
                                                      *********************	43:::63	42--59	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2307.miRNA:13998	u---aaauuuucauaucaaaa
>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2307
	aucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggucuuuc
	.(((((((.(((((((.((..(((((((((....((((.....((((((((((.((((((((.(((.(((((..((.......)).))))).)))..)))))))).))))))))))........)))).....)))))))))..)).))))))).))))))).......(((((((((((((....((((............)))).))))))................))))))).((((((.(((((((.................)))))))...))))))...(((((((((.....(((((((........)))..))))....(((((((((....)))))))))................)))))))))

###########################################################################################################################

>scaffold639.417.0	is_MIRNA
	VAL:	6.11	MeanVal:	91.0491833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuucauaucaaaaugg-ugaauuucaaaag
            ++++++++++-++++++++-|+++-+++++--++
            ++++++++++-++++++++--+++-+++++-|++
    REV:    uuuaaaaguacaguuuuacagauuaaaagua-uc
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2308.miRNA:13999	aauuuucauaucaaaaugg-u
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2308.miRNA:14000	uuuucauaucaaaaugg-uga
              *********************	3:::23	3--22	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2308.miRNA:14001	auuuucauaucaaaaugg-ug
                   *********************	8:::28	8--27	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2308.miRNA:14002	cauaucaaaaugg-ugaauuu
                  *********************	7:::27	7--26	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2308.miRNA:14003	ucauaucaaaaugg-ugaauu
                    *********************	9:::29	9--28	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2308.miRNA:14004	auaucaaaaugg-ugaauuuc
>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2308
	uaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuu
	.((((((((((.((((((((.(((.(((((..((.......)).))))).)))..)))))))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold639.61.0	is_MIRNA
	VAL:	7.97	MeanVal:	158.54645	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aacaugccugccaaauauuagcuaauuagaaaauaguca--auuuucauguccaaaugguuaacuuccaaagg
            +++++++-++-++++++++++++-+++--+++++--++-||+++++++++++-++++++++---+++++-+++
            +++++++-++-++++++++++++-+++--+++++-|++---+++++++++++-++++++++---+++++-+++
    REV:    uuguacguacaguuuauaaucgaguaaaguuuuaa-agauaugaaaguacaguuuuacugaguaaagguaucc
                  *********************	7:::27	7--27	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2309.miRNA:14005	ccugccaaauauuagcuaauu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2309.miRNA:14006	acaugccugccaaauauuagc
                   *********************	8:::28	8--28	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2309.miRNA:14007	cugccaaauauuagcuaauua
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2309.miRNA:14008	caugccugccaaauauuagcu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2309.miRNA:14009	gccugccaaauauuagcuaau
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2309.miRNA:14010	augccugccaaauauuagcua
>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2309
	gaacaugccugccaaauauuagcuaauuagaaaauagucaauuuucauguccaaaugguuaacuuccaaagguuuaaccuauggaaaugagucauuuugacaugaaaguauagaaauuuugaaaugagcuaauauuugacaugcauguuggagacgacuacaaaauaaaguuucauuauuguacaacuauaaauaauggucaaaucaacuuaaaaaucacuuuuacuuugguuuauguuaguguugaacaauauguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaa
	.(((((((.((.((((((((((((.(((..(((((..((.(((((((((((.((((((((...(((((.(((.....))).)))))...)))))))).)))))))))))...)).)))))..))).)))))))))))).)).))))))).(((((..............)))))..((((((.((((......(((((...(((((((..(((((.....)))))..))))))).)))))..)))).))))))..(((((((..((((.((..(((.(((....((((.((((((((((((..........))).))))))))))))).........))).)))..)).))))....((((((((((.((((((((.(((.(((((..((.......)).))))).)))..)))))))).))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold639.72.0	is_MIRNA
	VAL:	5.50	MeanVal:	98.161668	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caugcauguuggagacgacuacaaaauaaaguu-ucauuauuguacaacuauaa-auaauggucaaaucaacuuaaaaa
            ++-+++++++-++++-++-----++++--++--|++++++++-++--++-----|+++++++++++++-++-+++++++
            ++-+++++++-++++-++---||++++--++---++++++++-++--++------+++++++++++++-++-+++++++
    REV:    guccguacaaguuuuacuaac--uuuaacucuauagugguagaauucuguaaguguauuaucaguuuacuucaauuuuu
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2310.miRNA:14011	aauggucaaaucaacuuaaaa
                                                                      *********************	59:::79	57--77	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2310.miRNA:14012	auggucaaaucaacuuaaaaa
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2310.miRNA:14013	auaauggucaaaucaacuuaa
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2310.miRNA:14014	uaauggucaaaucaacuuaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2310.miRNA:14015	agacgacuacaaaauaaaguu
                          *********************	15:::35	15--34	>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2310.miRNA:14016	acgacuacaaaauaaaguu-u
>>scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2310
	ccaaauauuagcuaauuagaaaauagucaauuuucauguccaaaugguuaacuuccaaagguuuaaccuauggaaaugagucauuuugacaugaaaguauagaaauuuugaaaugagcuaauauuugacaugcauguuggagacgacuacaaaauaaaguuucauuauuguacaacuauaaauaauggucaaaucaacuuaaaaaucacuuuuacuuugguuuauguuaguguugaacaauauguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuu
	.((((((((((((.(((..(((((..((.(((((((((((.((((((((...(((((.(((.....))).)))))...)))))))).)))))))))))...)).)))))..))).)))))))))))).((.(((((((.((((.((.....((((..((..((((((((.((..((.....(((((((((((((.((.(((((((..(((........))).((((((.((.....)))))))).))))))).)).)))))))))))))......))..)).))))))))...))..))))...)).)))).))))))).))........................((((((((((.((((((((.(((.(((((..((.......)).))))).)))..)))))))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.1324.0	is_MIRNA
	VAL:	214.19	MeanVal:	3475.87855766667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacc-cuug-gaag
            +++++-+++++--+++--++--+++++++++--++++++++|++++|++++
            +++++-+++++--+++--++--+++++++++||++++++++-++++-++++
    REV:    uugaaagaacacuuuucccaauugaagguuu--ccaauuggagaacacuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2311.miRNA:14017	auuuccuuguccaaauugucg
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2311.miRNA:14018	uuccuuguccaaauugucgau
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2311.miRNA:14019	uccuuguccaaauugucgauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2311.miRNA:14020	ccuuguccaaauugucgauuu
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2311.miRNA:14021	uuuccuuguccaaauugucga
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2311.miRNA:14022	uccaaauugucgauuuucaaa
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2311
	caauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagagguuaaccuuuggaaguuaacccuuuucacaagaaaguuu
	.(((((.(((((..(((..((..(((((((((..((((((((((((((((........)))).)))).)))))))))))))))))..))..)))..))))).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.1330.0	is_MIRNA
	VAL:	666.85	MeanVal:	7176.4679965	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacc-cuug-gaag
            +++++--+++--++--+++++++++--++++++++|++++|++++
            +++++--+++--++--+++++++++||++++++++-++++-++++
    REV:    gaacacuuuucccaauugaagguuu--ccaauuggagaacacuuu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2312.miRNA:14023	uccaaauugucgauuuucaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2312.miRNA:14024	guccaaauugucgauuuucaa
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2312.miRNA:14025	uguccaaauugucgauuuuca
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2312.miRNA:14026	uuguccaaauugucgauuuuc
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2312.miRNA:14027	ccaaauugucgauuuucaaaa
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2312
	ccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagagguuaaccuuuggaaguuaacccuuuucacaaga
	.(((((..(((..((..(((((((((..((((((((((((((((........)))).)))).)))))))))))))))))..))..)))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.1343.0	is_MIRNA
	VAL:	15.90	MeanVal:	43.3608166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucgauuuucaaaacgguuaacc-cuug-gaag
            ++--+++++++++--++++++++|++++|++++
            ++--+++++++++||++++++++-++++-++++
    REV:    caauugaagguuu--ccaauuggagaacacuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2313.miRNA:14028	ucgauuuucaaaacgguuaac
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2313.miRNA:14029	cgauuuucaaaacgguuaacc
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2313
	gucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagagguuaaccuuuggaaguuaacccuuuucacaagaaagu
	((..(((((((((..((((((((((((((((........)))).)))).)))))))))))))))))..))..(((((....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.1345.0	is_MIRNA
	VAL:	5.54	MeanVal:	10.6696958888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuuucaaaacgguuaacc-cuug-gaag
            ++++++++++--++++++++|++++|++++
            ++++++++++||++++++++-++++-++++
    REV:    uugaagguuu--ccaauuggagaacacuuu
               *********************	4:::24	4--23	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2314.miRNA:14030	uuucaaaacgguuaacc-cuu
                *********************	5:::25	5--24	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2314.miRNA:14031	uucaaaacgguuaacc-cuug
                    *********************	9:::29	9--27	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2314.miRNA:14032	aaacgguuaacc-cuug-gaa
                   *********************	8:::28	8--26	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2314.miRNA:14033	aaaacgguuaacc-cuug-ga
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2314
	cgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagagguuaaccuuuggaaguuaacccuuuucacaagaaagu
	.((((((((((..((((((((((((((((........)))).)))).)))))))))))))))))).....(((((....))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.24.0	is_MIRNA
	VAL:	6.20	MeanVal:	130.470005	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuaaccua--uggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaaucuaguuucauuacaauaagccu
            +++++-++++-||++++++++-++-+++++-++++---+++---+++-+++++++++-----+++++++-+++++++++++++-----++++--++-++--+++++++++---+++++++
            +++++-++++---++++++++-++-+++++-++++---+++--|+++-+++++++++-----+++++++-+++++++++++++-----++++--++-++--+++++++++---+++++++
    REV:    uccaaguggggaaaccuuuagguguuaaaaauguuguuuuacc-uuuaaaaaauuuaacggauuauaaaauguacgugcaacccuaaccgaugauuaaguccaaagugguacaauuuggg
                                                            *********************	49:::69	47--67	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2315.miRNA:14034	uuuuuaaaucgacaaauauuu
                                                        *********************	45:::65	43--63	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2315.miRNA:14035	aaaauuuuuaaaucgacaaau
                                                         *********************	46:::66	44--64	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2315.miRNA:14036	aaauuuuuaaaucgacaaaua
                                                          *********************	47:::67	45--65	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2315.miRNA:14037	aauuuuuaaaucgacaaauau
                                                           *********************	48:::68	46--66	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2315.miRNA:14038	auuuuuaaaucgacaaauauu
                                                              *********************	51:::71	49--69	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2315.miRNA:14039	uuuaaaucgacaaauauuuga
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2315
	aguuuccauuuucaugucaaaauugucgauuuauaaaagggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaaucuaguuucauuacaauaagccuauaaauaaugaucuaacguaguuaaaaaauaauuuaauagguguugauuuagaauguugaaaaauguuguucauuucauuugccuauuauuugaaggguuuaacauggugaaaccugaauuaguagccaaucccaacgugcauguaaaauauuaggcaauuuaaaaaauuuccauuuuguuguaaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaug
	.(((((((.....(((((((((((((((((((.......(((((.((((.((((((((.((.(((((.((((...(((...(((.(((((((((.....(((((((.(((((((((((((.....((((..((.((..(((((((((...(((((((...(((.(((......))).)))...........((((((((..(((....(((((((....)))...))))...)))...))))))))......)))))))...)))))))))..)).))..)))).....))))))))))))).))))))).....))))))))).)))..)))...)))).))))).)).))))))))...)))).)))))...(((((((((..........))))).)))).........)))))))).))).))))))))......))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.29.0	is_MIRNA
	VAL:	6.20	MeanVal:	130.470005	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuaaccua--uggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaaucuaguuucauuacaauaagccu
            +++++-++++-||++++++++-++-+++++-++++---+++---+++-+++++++++-----+++++++-+++++++++++++-----++++--++-++--+++++++++---+++++++
            +++++-++++---++++++++-++-+++++-++++---+++--|+++-+++++++++-----+++++++-+++++++++++++-----++++--++-++--+++++++++---+++++++
    REV:    uccaaguggggaaaccuuuagguguuaaaaauguuguuuuacc-uuuaaaaaauuuaacggauuauaaaauguacgugcaacccuaaccgaugauuaaguccaaagugguacaauuuggg
                                                            *********************	49:::69	47--67	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2316.miRNA:14040	uuuuuaaaucgacaaauauuu
                                                        *********************	45:::65	43--63	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2316.miRNA:14041	aaaauuuuuaaaucgacaaau
                                                         *********************	46:::66	44--64	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2316.miRNA:14042	aaauuuuuaaaucgacaaaua
                                                          *********************	47:::67	45--65	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2316.miRNA:14043	aauuuuuaaaucgacaaauau
                                                           *********************	48:::68	46--66	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2316.miRNA:14044	auuuuuaaaucgacaaauauu
                                                              *********************	51:::71	49--69	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2316.miRNA:14045	uuuaaaucgacaaauauuuga
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2316
	ccauuuucaugucaaaauugucgauuuauaaaagggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaaucuaguuucauuacaauaagccuauaaauaaugaucuaacguaguuaaaaaauaauuuaauagguguugauuuagaauguugaaaaauguuguucauuucauuugccuauuauuugaaggguuuaacauggugaaaccugaauuaguagccaaucccaacgugcauguaaaauauuaggcaauuuaaaaaauuuccauuuuguuguaaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaauga
	.((((((((((((((((((((((((((.......(((((.((((.((((((((.((.(((((.((((...(((...(((.(((((((((.....(((((((.(((((((((((((.....((((..((.((..(((((((((...(((((((...(((.(((......))).)))...........((((((((..(((....(((((((....)))...))))...)))...))))))))......)))))))...)))))))))..)).))..)))).....))))))))))))).))))))).....))))))))).)))..)))...)))).))))).)).))))))))...)))).)))))...(((((((((..........))))).)))).........)))))))).))).))))))).......)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.357.0	is_MIRNA
	VAL:	7.63	MeanVal:	197.355762	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuguaaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccua--uagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauu-ggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguua
            ++++-+++++-++-++++++++---++++-+++++-||+++++++++++-+++++-++-++++++-++-++++-+++-++++---+++++++++++-++-+++-++|+++++-++++++++-++-+++-++++++----+++-++++-+++++-++++--++++------++++++---+++++-----++++++
            ++++-+++++-++-++++++++-||++++-+++++---+++++++++++-+++++-++|++++++-++-++++-+++-++++---+++++++++++-++-+++-++-+++++|++++++++-++-+++-++++++----+++-++++-+++++|++++--++++-----|++++++--|+++++-----++++++
    REV:    aacacuuuuaccagcuaaaggua--uccaauugggguaaucuuuagcuguuaaaacug-uaguuuuaacuuugaaaaauuuaaccgauuauaaauuauacguacaacccuuu-cugguuuuuuacuucuaagugggacaauucgggaaauuua-uuaucgguuuauuuc-aaauuuug-uaaaaaauuguacgau
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2317.miRNA:14046	caaaucgacuaauauuugaca
                                                                                        *********************	77:::97	75--95	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2317.miRNA:14047	ucaaaucgacuaauauuugac
                                                                                           *********************	80:::100	78--98	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2317.miRNA:14048	aaucgacuaauauuugacaua
                                                                          *********************	63:::83	61--81	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2317.miRNA:14049	aaauuucaaacauuucaaauc
                                                                                          *********************	79:::99	77--97	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2317.miRNA:14050	aaaucgacuaauauuugacau
                                                                                                *********************	85:::105	83--103	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2317.miRNA:14051	acuaauauuugacauacauau
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2317
	uuguuguaaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagau
	...((((.(((((.((.((((((((...((((.(((((.(((((((((((.(((((.((.((((((.((.((((.(((.((((...(((((((((((.((.(((.(((((((.((((((((.((.(((.((((((....(((.((((.(((((.((((..((((......((((((...(((((.....((((((...)))))).....)))))..)))))).....))))..))))))))).)))).)))....)))))).))).)).))))))))))))).)).))).)).)))))))))))...)))).))).)))).)).)))))))).))))).)))))))))))...))))).)))).)))))))).)).))))).))))...

###########################################################################################################################

>scaffold755.359.0	is_MIRNA
	VAL:	7.63	MeanVal:	197.355762	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuguaaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccua--uagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauu-ggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguua
            ++++-+++++-++-++++++++---++++-+++++-||+++++++++++-+++++-++-++++++-++-++++-+++-++++---+++++++++++-++-+++-++|+++++-++++++++-++-+++-++++++----+++-++++-+++++-++++--++++------++++++---+++++-----++++++
            ++++-+++++-++-++++++++-||++++-+++++---+++++++++++-+++++-++|++++++-++-++++-+++-++++---+++++++++++-++-+++-++-+++++|++++++++-++-+++-++++++----+++-++++-+++++|++++--++++-----|++++++--|+++++-----++++++
    REV:    aacacuuuuaccagcuaaaggua--uccaauugggguaaucuuuagcuguuaaaacug-uaguuuuaacuuugaaaaauuuaaccgauuauaaauuauacguacaacccuuu-cugguuuuuuacuucuaagugggacaauucgggaaauuua-uuaucgguuuauuuc-aaauuuug-uaaaaaauuguacgau
                                                                                         *********************	78:::98	76--96	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2318.miRNA:14052	caaaucgacuaauauuugaca
                                                                                        *********************	77:::97	75--95	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2318.miRNA:14053	ucaaaucgacuaauauuugac
                                                                                           *********************	80:::100	78--98	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2318.miRNA:14054	aaucgacuaauauuugacaua
                                                                          *********************	63:::83	61--81	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2318.miRNA:14055	aaauuucaaacauuucaaauc
                                                                                          *********************	79:::99	77--97	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2318.miRNA:14056	aaaucgacuaauauuugacau
                                                                                                *********************	85:::105	83--103	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2318.miRNA:14057	acuaauauuugacauacauau
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2318
	guuguaaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaag
	.((((.(((((.((.((((((((...((((.(((((.(((((((((((.(((((.((.((((((.((.((((.(((.((((...(((((((((((.((.(((.(((((((.((((((((.((.(((.((((((....(((.((((.(((((.((((..((((......((((((...(((((.....((((((...)))))).....)))))..)))))).....))))..))))))))).)))).)))....)))))).))).)).))))))))))))).)).))).)).)))))))))))...)))).))).)))).)).)))))))).))))).)))))))))))...))))).)))).)))))))).)).))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.364.0	is_MIRNA
	VAL:	8.23	MeanVal:	212.729532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaauuguggauuuccaaaggggugaaccua--uagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauu-ggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguua
            +++++-++-++++++++---++++-+++++-||+++++++++++-+++++-++-++++++-++-++++-+++-++++---+++++++++++-++-+++-++|+++++-++++++++-++-+++-++++++----+++-++++-+++++-++++--++++------++++++---+++++-----++++++
            +++++-++-++++++++-||++++-+++++---+++++++++++-+++++-++|++++++-++-++++-+++-++++---+++++++++++-++-+++-++-+++++|++++++++-++-+++-++++++----+++-++++-+++++|++++--++++-----|++++++--|+++++-----++++++
    REV:    uuuuaccagcuaaaggua--uccaauugggguaaucuuuagcuguuaaaacug-uaguuuuaacuuugaaaaauuuaaccgauuauaaauuauacguacaacccuuu-cugguuuuuuacuucuaagugggacaauucgggaaauuua-uuaucgguuuauuuc-aaauuuug-uaaaaaauuguacgau
                                                                                    *********************	73:::93	71--91	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2319.miRNA:14058	caaaucgacuaauauuugaca
                                                                                   *********************	72:::92	70--90	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2319.miRNA:14059	ucaaaucgacuaauauuugac
                                                                                      *********************	75:::95	73--93	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2319.miRNA:14060	aaucgacuaauauuugacaua
                                                                     *********************	58:::78	56--76	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2319.miRNA:14061	aaauuucaaacauuucaaauc
                                                                                     *********************	74:::94	72--92	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2319.miRNA:14062	aaaucgacuaauauuugacau
                                                                                           *********************	80:::100	78--98	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2319.miRNA:14063	acuaauauuugacauacauau
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2319
	aaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuuc
	.(((((.((.((((((((...((((.(((((.(((((((((((.(((((.((.((((((.((.((((.(((.((((...(((((((((((.((.(((.(((((((.((((((((.((.(((.((((((....(((.((((.(((((.((((..((((......((((((...(((((.....((((((...)))))).....)))))..)))))).....))))..))))))))).)))).)))....)))))).))).)).))))))))))))).)).))).)).)))))))))))...)))).))).)))).)).)))))))).))))).)))))))))))...))))).)))).)))))))).)).))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.371.0	is_MIRNA
	VAL:	9.24	MeanVal:	238.848132	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggauuuccaaaggggugaaccua--uagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauu-ggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguua
            ++-++++++++---++++-+++++-||+++++++++++-+++++-++-++++++-++-++++-+++-++++---+++++++++++-++-+++-++|+++++-++++++++-++-+++-++++++----+++-++++-+++++-++++--++++------++++++---+++++-----++++++
            ++-++++++++-||++++-+++++---+++++++++++-+++++-++|++++++-++-++++-+++-++++---+++++++++++-++-+++-++-+++++|++++++++-++-+++-++++++----+++-++++-+++++|++++--++++-----|++++++--|+++++-----++++++
    REV:    cagcuaaaggua--uccaauugggguaaucuuuagcuguuaaaacug-uaguuuuaacuuugaaaaauuuaaccgauuauaaauuauacguacaacccuuu-cugguuuuuuacuucuaagugggacaauucgggaaauuua-uuaucgguuuauuuc-aaauuuug-uaaaaaauuguacgau
                                                                              *********************	67:::87	65--85	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2320.miRNA:14064	caaaucgacuaauauuugaca
                                                                             *********************	66:::86	64--84	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2320.miRNA:14065	ucaaaucgacuaauauuugac
                                                                                *********************	69:::89	67--87	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2320.miRNA:14066	aaucgacuaauauuugacaua
                                                               *********************	52:::72	50--70	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2320.miRNA:14067	aaauuucaaacauuucaaauc
                                                                               *********************	68:::88	66--86	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2320.miRNA:14068	aaaucgacuaauauuugacau
                                                                                     *********************	74:::94	72--92	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2320.miRNA:14069	acuaauauuugacauacauau
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2320
	guggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgacc
	((.((((((((...((((.(((((.(((((((((((.(((((.((.((((((.((.((((.(((.((((...(((((((((((.((.(((.(((((((.((((((((.((.(((.((((((....(((.((((.(((((.((((..((((......((((((...(((((.....((((((...)))))).....)))))..)))))).....))))..))))))))).)))).)))....)))))).))).)).))))))))))))).)).))).)).)))))))))))...)))).))).)))).)).)))))))).))))).)))))))))))...))))).)))).)))))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold755.374.0	is_MIRNA
	VAL:	8.48	MeanVal:	219.316074	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuuccaaaggggugaaccua--uagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauu-ggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguua
            ++++++++---++++-+++++-||+++++++++++-+++++-++-++++++-++-++++-+++-++++---+++++++++++-++-+++-++|+++++-++++++++-++-+++-++++++----+++-++++-+++++-++++--++++------++++++---+++++-----++++++
            ++++++++-||++++-+++++---+++++++++++-+++++-++|++++++-++-++++-+++-++++---+++++++++++-++-+++-++-+++++|++++++++-++-+++-++++++----+++-++++-+++++|++++--++++-----|++++++--|+++++-----++++++
    REV:    cuaaaggua--uccaauugggguaaucuuuagcuguuaaaacug-uaguuuuaacuuugaaaaauuuaaccgauuauaaauuauacguacaacccuuu-cugguuuuuuacuucuaagugggacaauucgggaaauuua-uuaucgguuuauuuc-aaauuuug-uaaaaaauuguacgau
                                                                           *********************	64:::84	62--82	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2321.miRNA:14070	caaaucgacuaauauuugaca
                                                                          *********************	63:::83	61--81	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2321.miRNA:14071	ucaaaucgacuaauauuugac
                                                                             *********************	66:::86	64--84	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2321.miRNA:14072	aaucgacuaauauuugacaua
                                                            *********************	49:::69	47--67	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2321.miRNA:14073	aaauuucaaacauuucaaauc
                                                                            *********************	65:::85	63--83	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2321.miRNA:14074	aaaucgacuaauauuugacau
                                                                                  *********************	71:::91	69--89	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2321.miRNA:14075	acuaauauuugacauacauau
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2321
	gauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucg
	((((((((...((((.(((((.(((((((((((.(((((.((.((((((.((.((((.(((.((((...(((((((((((.((.(((.(((((((.((((((((.((.(((.((((((....(((.((((.(((((.((((..((((......((((((...(((((.....((((((...)))))).....)))))..)))))).....))))..))))))))).)))).)))....)))))).))).)).))))))))))))).)).))).)).)))))))))))...)))).))).)))).)).)))))))).))))).)))))))))))...))))).)))).)))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.512.0	is_MIRNA
	VAL:	8.87	MeanVal:	207.793458	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuuc---auuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            +++++-++++---++++--+++++++++-++++++++-----++++------|||++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++-|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            +++++-++++---++++--+++++++++-++++++++--|||++++---------++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++--++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    caaaaguugaugcaaacuaguaauaaauaucccgaauga---cauugguuuauuauaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                                                                                                *********************	85:::105	82--102	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2322.miRNA:14076	aaauauuagccaauuuaaaaa
                                                                                                 *********************	86:::106	83--103	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2322.miRNA:14077	aauauuagccaauuuaaaaag
                                                                                               *********************	84:::104	81--101	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2322.miRNA:14078	uaaauauuagccaauuuaaaa
                                                                                             *********************	82:::102	79--99	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2322.miRNA:14079	auuaaauauuagccaauuuaa
                                                                                                  *********************	87:::107	84--104	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2322.miRNA:14080	auauuagccaauuuaaaaagu
                                                                                              *********************	83:::103	80--100	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2322.miRNA:14081	uuaaauauuagccaauuuaaa
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2322
	augaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaau
	.((((..(((((.(((((((..((((..(((((((((...((((((....))))))...(((((.((((...((((..(((((((((.((((((((.....((((......((((((((((..((.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.(((.((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))..))).))))))))).....))))))))).))))))))))).))..)))))))))).........))))..)))))))).)))))))))..))))...)))).)))))......)))))))))..)))).......)))))))))))))))).......(((((((.((((....((((........(((((....(((((......)))))......))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.512.1	is_MIRNA
	VAL:	6.71	MeanVal:	157.144823333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuuc---auuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            +++++-++++---++++--+++++++++-++++++++-----++++------|||++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-----|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            +++++-++++---++++--+++++++++-++++++++--|||++++---------++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++------++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    caaaaguugaugcaaacuaguaauaaauaucccgaauga---cauugguuuauuauaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                                                                                                *********************	85:::105	82--102	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2323.miRNA:14082	aaauauuagccaauuuaaaaa
                                                                                                 *********************	86:::106	83--103	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2323.miRNA:14083	aauauuagccaauuuaaaaag
                                                                                               *********************	84:::104	81--101	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2323.miRNA:14084	uaaauauuagccaauuuaaaa
                                                                                             *********************	82:::102	79--99	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2323.miRNA:14085	auuaaauauuagccaauuuaa
                                                                                              *********************	83:::103	80--100	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2323.miRNA:14086	uuaaauauuagccaauuuaaa
                                                                                            *********************	81:::101	78--98	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2323.miRNA:14087	uauuaaauauuagccaauuua
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2323
	augaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaau
	.((((..(((((.(((((((..((((..(((((((((...((((((....))))))...(((((.((((...((((..(((((((((.((((((((.....((((......((((((((((..((.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.....((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))......))))))))).....))))))))).))))))))))).))..)))))))))).........))))..)))))))).)))))))))..))))...)))).)))))......)))))))))..)))).......)))))))))))))))).......(((((((.((((....((((........(((((....(((((......)))))......))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.524.0	is_MIRNA
	VAL:	8.87	MeanVal:	207.793458	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuuc---auuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            +++++-++++---++++--+++++++++-++++++++-----++++------|||++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++-|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            +++++-++++---++++--+++++++++-++++++++--|||++++---------++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++--++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    caaaaguugaugcaaacuaguaauaaauaucccgaauga---cauugguuuauuauaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                                                                                                *********************	85:::105	82--102	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2324.miRNA:14088	aaauauuagccaauuuaaaaa
                                                                                                 *********************	86:::106	83--103	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2324.miRNA:14089	aauauuagccaauuuaaaaag
                                                                                               *********************	84:::104	81--101	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2324.miRNA:14090	uaaauauuagccaauuuaaaa
                                                                                             *********************	82:::102	79--99	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2324.miRNA:14091	auuaaauauuagccaauuuaa
                                                                                                  *********************	87:::107	84--104	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2324.miRNA:14092	auauuagccaauuuaaaaagu
                                                                                              *********************	83:::103	80--100	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2324.miRNA:14093	uuaaauauuagccaauuuaaa
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2324
	auuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaaaaaa
	.((((((...((((..(((((((((...((((((....))))))...(((((.((((...((((..(((((((((.((((((((.....((((......((((((((((..((.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.(((.((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))..))).))))))))).....))))))))).))))))))))).))..)))))))))).........))))..)))))))).)))))))))..))))...)))).)))))......)))))))))..))))..(((.(((((.........))))))))..(((((((.((((....((((........(((((....(((((......)))))......))))))))))))).)))))))...)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.524.1	is_MIRNA
	VAL:	6.71	MeanVal:	157.144823333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuuc---auuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            +++++-++++---++++--+++++++++-++++++++-----++++------|||++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-----|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            +++++-++++---++++--+++++++++-++++++++--|||++++---------++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++------++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    caaaaguugaugcaaacuaguaauaaauaucccgaauga---cauugguuuauuauaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                                                                                                *********************	85:::105	82--102	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2325.miRNA:14094	aaauauuagccaauuuaaaaa
                                                                                                 *********************	86:::106	83--103	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2325.miRNA:14095	aauauuagccaauuuaaaaag
                                                                                               *********************	84:::104	81--101	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2325.miRNA:14096	uaaauauuagccaauuuaaaa
                                                                                             *********************	82:::102	79--99	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2325.miRNA:14097	auuaaauauuagccaauuuaa
                                                                                              *********************	83:::103	80--100	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2325.miRNA:14098	uuaaauauuagccaauuuaaa
                                                                                            *********************	81:::101	78--98	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2325.miRNA:14099	uauuaaauauuagccaauuua
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2325
	auuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaaaaaa
	.((((((...((((..(((((((((...((((((....))))))...(((((.((((...((((..(((((((((.((((((((.....((((......((((((((((..((.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.....((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))......))))))))).....))))))))).))))))))))).))..)))))))))).........))))..)))))))).)))))))))..))))...)))).)))))......)))))))))..))))..(((.(((((.........))))))))..(((((((.((((....((((........(((((....(((((......)))))......))))))))))))).)))))))...)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.533.0	is_MIRNA
	VAL:	8.87	MeanVal:	207.793458	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuuc---auuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            +++++-++++---++++--+++++++++-++++++++-----++++------|||++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++-|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            +++++-++++---++++--+++++++++-++++++++--|||++++---------++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++--++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    caaaaguugaugcaaacuaguaauaaauaucccgaauga---cauugguuuauuauaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                                                                                                *********************	85:::105	82--102	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2326.miRNA:14100	aaauauuagccaauuuaaaaa
                                                                                                 *********************	86:::106	83--103	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2326.miRNA:14101	aauauuagccaauuuaaaaag
                                                                                               *********************	84:::104	81--101	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2326.miRNA:14102	uaaauauuagccaauuuaaaa
                                                                                             *********************	82:::102	79--99	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2326.miRNA:14103	auuaaauauuagccaauuuaa
                                                                                                  *********************	87:::107	84--104	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2326.miRNA:14104	auauuagccaauuuaaaaagu
                                                                                              *********************	83:::103	80--100	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2326.miRNA:14105	uuaaauauuagccaauuuaaa
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2326
	uaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaau
	.((((..(((((((((...((((((....))))))...(((((.((((...((((..(((((((((.((((((((.....((((......((((((((((..((.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.(((.((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))..))).))))))))).....))))))))).))))))))))).))..)))))))))).........))))..)))))))).)))))))))..))))...)))).)))))......)))))))))..))))..(((.(((((.........))))))))..(((((((.((((....((((........(((((....(((((......)))))......))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.533.1	is_MIRNA
	VAL:	6.71	MeanVal:	157.144823333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuuc---auuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            +++++-++++---++++--+++++++++-++++++++-----++++------|||++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-----|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            +++++-++++---++++--+++++++++-++++++++--|||++++---------++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++------++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    caaaaguugaugcaaacuaguaauaaauaucccgaauga---cauugguuuauuauaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                                                                                                *********************	85:::105	82--102	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2327.miRNA:14106	aaauauuagccaauuuaaaaa
                                                                                                 *********************	86:::106	83--103	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2327.miRNA:14107	aauauuagccaauuuaaaaag
                                                                                               *********************	84:::104	81--101	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2327.miRNA:14108	uaaauauuagccaauuuaaaa
                                                                                             *********************	82:::102	79--99	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2327.miRNA:14109	auuaaauauuagccaauuuaa
                                                                                              *********************	83:::103	80--100	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2327.miRNA:14110	uuaaauauuagccaauuuaaa
                                                                                            *********************	81:::101	78--98	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2327.miRNA:14111	uauuaaauauuagccaauuua
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2327
	uaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaau
	.((((..(((((((((...((((((....))))))...(((((.((((...((((..(((((((((.((((((((.....((((......((((((((((..((.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.....((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))......))))))))).....))))))))).))))))))))).))..)))))))))).........))))..)))))))).)))))))))..))))...)))).)))))......)))))))))..))))..(((.(((((.........))))))))..(((((((.((((....((((........(((((....(((((......)))))......))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.539.0	is_MIRNA
	VAL:	8.87	MeanVal:	207.793458	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuuc---auuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            +++++-++++---++++--+++++++++-++++++++-----++++------|||++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++-|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            +++++-++++---++++--+++++++++-++++++++--|||++++---------++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++--++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    caaaaguugaugcaaacuaguaauaaauaucccgaauga---cauugguuuauuauaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                                                                                                *********************	85:::105	82--102	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2328.miRNA:14112	aaauauuagccaauuuaaaaa
                                                                                                 *********************	86:::106	83--103	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2328.miRNA:14113	aauauuagccaauuuaaaaag
                                                                                               *********************	84:::104	81--101	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2328.miRNA:14114	uaaauauuagccaauuuaaaa
                                                                                             *********************	82:::102	79--99	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2328.miRNA:14115	auuaaauauuagccaauuuaa
                                                                                                  *********************	87:::107	84--104	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2328.miRNA:14116	auauuagccaauuuaaaaagu
                                                                                              *********************	83:::103	80--100	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2328.miRNA:14117	uuaaauauuagccaauuuaaa
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2328
	uuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaau
	.(((((((((...((((((....))))))...(((((.((((...((((..(((((((((.((((((((.....((((......((((((((((..((.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.(((.((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))..))).))))))))).....))))))))).))))))))))).))..)))))))))).........))))..)))))))).)))))))))..))))...)))).)))))......)))))))))........(((.(((((.........))))))))..(((((((.((((....((((........(((((....(((((......)))))......))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.539.1	is_MIRNA
	VAL:	6.71	MeanVal:	157.144823333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuuc---auuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            +++++-++++---++++--+++++++++-++++++++-----++++------|||++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-----|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            +++++-++++---++++--+++++++++-++++++++--|||++++---------++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++------++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    caaaaguugaugcaaacuaguaauaaauaucccgaauga---cauugguuuauuauaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                                                                                                *********************	85:::105	82--102	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2329.miRNA:14118	aaauauuagccaauuuaaaaa
                                                                                                 *********************	86:::106	83--103	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2329.miRNA:14119	aauauuagccaauuuaaaaag
                                                                                               *********************	84:::104	81--101	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2329.miRNA:14120	uaaauauuagccaauuuaaaa
                                                                                             *********************	82:::102	79--99	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2329.miRNA:14121	auuaaauauuagccaauuuaa
                                                                                              *********************	83:::103	80--100	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2329.miRNA:14122	uuaaauauuagccaauuuaaa
                                                                                            *********************	81:::101	78--98	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2329.miRNA:14123	uauuaaauauuagccaauuua
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2329
	uuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaau
	.(((((((((...((((((....))))))...(((((.((((...((((..(((((((((.((((((((.....((((......((((((((((..((.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.....((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))......))))))))).....))))))))).))))))))))).))..)))))))))).........))))..)))))))).)))))))))..))))...)))).)))))......)))))))))........(((.(((((.........))))))))..(((((((.((((....((((........(((((....(((((......)))))......))))))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.551.0	is_MIRNA
	VAL:	2.13	MeanVal:	49.8204665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++-|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++--++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    uaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2330.miRNA:14124	aaauauuagccaauuuaaaaa
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2330.miRNA:14125	aauauuagccaauuuaaaaag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2330.miRNA:14126	uaaauauuagccaauuuaaaa
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2330.miRNA:14127	auuaaauauuagccaauuuaa
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2330.miRNA:14128	auauuagccaauuuaaaaagu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2330.miRNA:14129	uuaaauauuagccaauuuaaa
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2330
	auuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaaaa
	.((..(((((........)))))..))..((((((((((((.((((....((((...((.(((.........((((((((((..((.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.(((.((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))..))).))))))))).....))))))))).))))))))))).))..))))))))))......((((((((.((((((((.(((((((((..((((...((((((.(((..(((((..((((..((.......))..)))))))))))).))))))...))))..))))))))).)))))))).((((......))))..))))..))))..)))...))....)))))))).)))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.551.1	is_MIRNA
	VAL:	1.48	MeanVal:	34.6841275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-----|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++------++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    uaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2331.miRNA:14130	aaauauuagccaauuuaaaaa
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2331.miRNA:14131	aauauuagccaauuuaaaaag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2331.miRNA:14132	uaaauauuagccaauuuaaaa
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2331.miRNA:14133	auuaaauauuagccaauuuaa
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2331.miRNA:14134	uuaaauauuagccaauuuaaa
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2331.miRNA:14135	uauuaaauauuagccaauuua
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2331
	auuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaaaa
	.((..(((((........)))))..))..((((((((((((.((((....((((...((.(((.........((((((((((..((.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.....((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))......))))))))).....))))))))).))))))))))).))..))))))))))......((((((((.((((((((.(((((((((..((((...((((((.(((..(((((..((((..((.......))..)))))))))))).))))))...))))..))))))))).)))))))).((((......))))..))))..))))..)))...))....)))))))).)))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.555.0	is_MIRNA
	VAL:	2.13	MeanVal:	49.8204665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++-|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++--++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    uaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2332.miRNA:14136	aaauauuagccaauuuaaaaa
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2332.miRNA:14137	aauauuagccaauuuaaaaag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2332.miRNA:14138	uaaauauuagccaauuuaaaa
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2332.miRNA:14139	auuaaauauuagccaauuuaa
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2332.miRNA:14140	auauuagccaauuuaaaaagu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2332.miRNA:14141	uuaaauauuagccaauuuaaa
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2332
	uagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaaaa
	.(((((........)))))......((((((((((((.((((....((((...((.(((.........((((((((((..((.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.(((.((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))..))).))))))))).....))))))))).))))))))))).))..))))))))))......((((((((.((((((((.(((((((((..((((...((((((.(((..(((((..((((..((.......))..)))))))))))).))))))...))))..))))))))).)))))))).((((......))))..))))..))))..)))...))....)))))))).)))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.555.1	is_MIRNA
	VAL:	1.48	MeanVal:	34.6841275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-----|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++------++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    uaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2333.miRNA:14142	aaauauuagccaauuuaaaaa
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2333.miRNA:14143	aauauuagccaauuuaaaaag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2333.miRNA:14144	uaaauauuagccaauuuaaaa
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2333.miRNA:14145	auuaaauauuagccaauuuaa
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2333.miRNA:14146	uuaaauauuagccaauuuaaa
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2333.miRNA:14147	uauuaaauauuagccaauuua
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2333
	uagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaaaa
	.(((((........)))))......((((((((((((.((((....((((...((.(((.........((((((((((..((.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.....((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))......))))))))).....))))))))).))))))))))).))..))))))))))......((((((((.((((((((.(((((((((..((((...((((((.(((..(((((..((((..((.......))..)))))))))))).))))))...))))..))))))))).)))))))).((((......))))..))))..))))..)))...))....)))))))).)))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.561.0	is_MIRNA
	VAL:	2.13	MeanVal:	49.8204665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++-|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++--++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    uaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2334.miRNA:14148	aaauauuagccaauuuaaaaa
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2334.miRNA:14149	aauauuagccaauuuaaaaag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2334.miRNA:14150	uaaauauuagccaauuuaaaa
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2334.miRNA:14151	auuaaauauuagccaauuuaa
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2334.miRNA:14152	auauuagccaauuuaaaaagu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2334.miRNA:14153	uuaaauauuagccaauuuaaa
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2334
	guuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaaaa
	.((((((....))))))..((((((((((((.((((....((((...((.(((.........((((((((((..((.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.(((.((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))..))).))))))))).....))))))))).))))))))))).))..))))))))))......((((((((.((((((((.(((((((((..((((...((((((.(((..(((((..((((..((.......))..)))))))))))).))))))...))))..))))))))).)))))))).((((......))))..))))..))))..)))...))....)))))))).)))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.561.1	is_MIRNA
	VAL:	1.48	MeanVal:	34.6841275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-----|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++------++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    uaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2335.miRNA:14154	aaauauuagccaauuuaaaaa
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2335.miRNA:14155	aauauuagccaauuuaaaaag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2335.miRNA:14156	uaaauauuagccaauuuaaaa
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2335.miRNA:14157	auuaaauauuagccaauuuaa
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2335.miRNA:14158	uuaaauauuagccaauuuaaa
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2335.miRNA:14159	uauuaaauauuagccaauuua
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2335
	guuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaaaa
	.((((((....))))))..((((((((((((.((((....((((...((.(((.........((((((((((..((.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.....((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))......))))))))).....))))))))).))))))))))).))..))))))))))......((((((((.((((((((.(((((((((..((((...((((((.(((..(((((..((((..((.......))..)))))))))))).))))))...))))..))))))))).)))))))).((((......))))..))))..))))..)))...))....)))))))).)))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.561.2	is_MIRNA
	VAL:	2.13	MeanVal:	49.8204665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++-|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++--++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    uaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2336.miRNA:14160	aaauauuagccaauuuaaaaa
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2336.miRNA:14161	aauauuagccaauuuaaaaag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2336.miRNA:14162	uaaauauuagccaauuuaaaa
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2336.miRNA:14163	auuaaauauuagccaauuuaa
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2336.miRNA:14164	auauuagccaauuuaaaaagu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2336.miRNA:14165	uuaaauauuagccaauuuaaa
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2336
	guuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaaaa
	...................((((((((((((.((((....((((...((.(((.........((((((((((..((.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.(((.((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))..))).))))))))).....))))))))).))))))))))).))..))))))))))......((((((((.((((((((.(((((((((..((((...((((((.(((..(((((..((((..((.......))..)))))))))))).))))))...))))..))))))))).)))))))).((((......))))..))))..))))..)))...))....)))))))).)))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.575.0	is_MIRNA
	VAL:	22.30	MeanVal:	150.535125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            ++++++-++--+++++-++++++++++-+++++
            ++++++|++||+++++-++++++++++|+++++
    REV:    uagaac-ac--uuuuaccagcuaaagg-uaucc
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2337.miRNA:14166	aaaauugucgauuucuaaugg
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2337.miRNA:14167	aaauugucgauuucuaauggg
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2337.miRNA:14168	uugaugucaaaauugucgauu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2337.miRNA:14169	ugaugucaaaauugucgauuu
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2337
	uaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagaua
	.(((((((..(((((((.(((((((...((.......((.(((...(((.....)))...))))).....))...))))))).))))))).....)))))))..((((((.((..(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.579.0	is_MIRNA
	VAL:	2.13	MeanVal:	49.8204665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++-|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++--++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    uaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2338.miRNA:14170	aaauauuagccaauuuaaaaa
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2338.miRNA:14171	aauauuagccaauuuaaaaag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2338.miRNA:14172	uaaauauuagccaauuuaaaa
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2338.miRNA:14173	auuaaauauuagccaauuuaa
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2338.miRNA:14174	auauuagccaauuuaaaaagu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2338.miRNA:14175	uuaaauauuagccaauuuaaa
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2338
	cuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaaaa
	.((((((((((((.((((....((((...((.(((.........((((((((((..((.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.(((.((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))..))).))))))))).....))))))))).))))))))))).))..))))))))))......((((((((.((((((((.(((((((((..((((...((((((.(((..(((((..((((..((.......))..)))))))))))).))))))...))))..))))))))).)))))))).((((......))))..))))..))))..)))...))....)))))))).)))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.579.1	is_MIRNA
	VAL:	1.48	MeanVal:	34.6841275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-----|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++------++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    uaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2339.miRNA:14176	aaauauuagccaauuuaaaaa
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2339.miRNA:14177	aauauuagccaauuuaaaaag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2339.miRNA:14178	uaaauauuagccaauuuaaaa
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2339.miRNA:14179	auuaaauauuagccaauuuaa
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2339.miRNA:14180	uuaaauauuagccaauuuaaa
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2339.miRNA:14181	uauuaaauauuagccaauuua
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2339
	cuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaaaa
	.((((((((((((.((((....((((...((.(((.........((((((((((..((.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.....((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))......))))))))).....))))))))).))))))))))).))..))))))))))......((((((((.((((((((.(((((((((..((((...((((((.(((..(((((..((((..((.......))..)))))))))))).))))))...))))..))))))))).)))))))).((((......))))..))))..))))..)))...))....)))))))).)))))))..))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.584.0	is_MIRNA
	VAL:	22.30	MeanVal:	150.535125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            ++++++-++--+++++-++++++++++-+++++
            ++++++|++||+++++-++++++++++|+++++
    REV:    uagaac-ac--uuuuaccagcuaaagg-uaucc
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2340.miRNA:14182	aaaauugucgauuucuaaugg
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2340.miRNA:14183	aaauugucgauuucuaauggg
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2340.miRNA:14184	uugaugucaaaauugucgauu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2340.miRNA:14185	ugaugucaaaauugucgauuu
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2340
	uuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagaua
	.(((((((.(((((((...((.......((.(((...(((.....)))...))))).....))...))))))).)))))))..............((((((.((..(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.602.0	is_MIRNA
	VAL:	2.13	MeanVal:	49.8204665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++-|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++--++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    uaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2341.miRNA:14186	aaauauuagccaauuuaaaaa
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2341.miRNA:14187	aauauuagccaauuuaaaaag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2341.miRNA:14188	uaaauauuagccaauuuaaaa
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2341.miRNA:14189	auuaaauauuagccaauuuaa
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2341.miRNA:14190	auauuagccaauuuaaaaagu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2341.miRNA:14191	uuaaauauuagccaauuuaaa
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2341
	ggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagcca
	((((.....((((........((((((((((..((.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.(((.((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))..))).))))))))).....))))))))).))))))))))).))..)))))))))).....((((......((((((((.(((((((((..((((...((((((.(((..(((((..((((..((.......))..)))))))))))).))))))...))))..))))))))).))))))))..(((((...(((....)))...)))))..)))).......))))......)))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.602.1	is_MIRNA
	VAL:	1.48	MeanVal:	34.6841275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-----|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++------++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    uaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2342.miRNA:14192	aaauauuagccaauuuaaaaa
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2342.miRNA:14193	aauauuagccaauuuaaaaag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2342.miRNA:14194	uaaauauuagccaauuuaaaa
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2342.miRNA:14195	auuaaauauuagccaauuuaa
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2342.miRNA:14196	uuaaauauuagccaauuuaaa
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2342.miRNA:14197	uauuaaauauuagccaauuua
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2342
	ggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagcca
	((((.....((((........((((((((((..((.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.....((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))......))))))))).....))))))))).))))))))))).))..)))))))))).....((((......((((((((.(((((((((..((((...((((((.(((..(((((..((((..((.......))..)))))))))))).))))))...))))..))))))))).))))))))..(((((...(((....)))...)))))..)))).......))))......)))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.622.0	is_MIRNA
	VAL:	2.13	MeanVal:	49.8204665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++-|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++--++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    uaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2343.miRNA:14198	aaauauuagccaauuuaaaaa
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2343.miRNA:14199	aauauuagccaauuuaaaaag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2343.miRNA:14200	uaaauauuagccaauuuaaaa
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2343.miRNA:14201	auuaaauauuagccaauuuaa
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2343.miRNA:14202	auauuagccaauuuaaaaagu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2343.miRNA:14203	uuaaauauuagccaauuuaaa
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2343
	cauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuau
	.((((((((((..((.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.(((.((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))..))).))))))))).....))))))))).))))))))))).))..))))))))))..((.(((((((...((((((((.(((((((((..((((...((((((.(((..(((((..((((..((.......))..)))))))))))).))))))...))))..))))))))).)))))))).....(((((....(((((......)))))......))))).........))))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold755.622.1	is_MIRNA
	VAL:	2.13	MeanVal:	49.8204665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++-|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++--++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    uaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2344.miRNA:14204	aaauauuagccaauuuaaaaa
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2344.miRNA:14205	aauauuagccaauuuaaaaag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2344.miRNA:14206	uaaauauuagccaauuuaaaa
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2344.miRNA:14207	auuaaauauuagccaauuuaa
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2344.miRNA:14208	auauuagccaauuuaaaaagu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2344.miRNA:14209	uuaaauauuagccaauuuaaa
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2344
	cauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuau
	.((((((((((..((.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.(((.((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))..))).))))))))).....))))))))).))))))))))).))..))))))))))..((.(((((((...((((((((.(((((((((..((((...((((((.(((..(((((..((((..((.......))..)))))))))))).))))))...))))..))))))))).)))))))).(((((((......(((((......)))))....)).)))))........))))))).)).

###########################################################################################################################

>scaffold755.622.2	is_MIRNA
	VAL:	2.13	MeanVal:	49.8204665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++-|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            ++++++++++--++-+++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++--++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    uaaaaaaucgauaaagguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                                         *********************	30:::50	30--50	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2345.miRNA:14210	aaauauuagccaauuuaaaaa
                                          *********************	31:::51	31--51	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2345.miRNA:14211	aauauuagccaauuuaaaaag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2345.miRNA:14212	uaaauauuagccaauuuaaaa
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2345.miRNA:14213	auuaaauauuagccaauuuaa
                                           *********************	32:::52	32--52	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2345.miRNA:14214	auauuagccaauuuaaaaagu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2345.miRNA:14215	uuaaauauuagccaauuuaaa
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2345
	cauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuau
	.((((((((((..((.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.(((.((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))..))).))))))))).....))))))))).))))))))))).))..)))))))))).....(((((((...((((((((.(((((((((..((((...((((((.(((..(((((..((((..((.......))..)))))))))))).))))))...))))..))))))))).)))))))).(((((((......(((((......)))))....)).)))))........)))))))....

###########################################################################################################################

>scaffold755.637.0	is_MIRNA
	VAL:	2.00	MeanVal:	46.973114	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            +++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++-|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            +++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++--++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2346.miRNA:14216	aaauauuagccaauuuaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2346.miRNA:14217	aauauuagccaauuuaaaaag
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2346.miRNA:14218	uaaauauuagccaauuuaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2346.miRNA:14219	auuaaauauuagccaauuuaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2346.miRNA:14220	auauuagccaauuuaaaaagu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2346.miRNA:14221	uuaaauauuagccaauuuaaa
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2346
	cccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaa
	.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.(((.((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))..))).))))))))).....))))))))).)))))))))))..............(((...(((((((...((((((((.(((((((((..((((...((((((.(((..(((((..((((..((.......))..)))))))))))).))))))...))))..))))))))).)))))))).(((((((......(((((......)))))....)).)))))........)))))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.637.1	is_MIRNA
	VAL:	2.00	MeanVal:	46.973114	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            +++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++-|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            +++++++++++-+++++++++-----+++++++++-+++--++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2347.miRNA:14222	aaauauuagccaauuuaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2347.miRNA:14223	aauauuagccaauuuaaaaag
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2347.miRNA:14224	uaaauauuagccaauuuaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2347.miRNA:14225	auuaaauauuagccaauuuaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2347.miRNA:14226	auauuagccaauuuaaaaagu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2347.miRNA:14227	uuaaauauuagccaauuuaaa
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2347
	cccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaa
	.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.(((.((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))..))).))))))))).....))))))))).)))))))))))..............(((...(((((((...((((((((.(((((((((..((((...((((((.(((..(((((..((((..((.......))..)))))))))))).))))))...))))..))))))))).)))))))).....(((((....(((((......)))))......))))).........)))))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.637.2	is_MIRNA
	VAL:	1.27	MeanVal:	29.6185641666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuuc-aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            +++++++++++-+++++++++-----+++++++++-----|++++----+++-+++++-++++++++++-+++++
            +++++++++++-+++++++++-----+++++++++------++++----+++-+++++-++++++++++|+++++
    REV:    gguuguacguacaguuuauaaacagcuaaauuuuuaaaacuuugauagaacacuuuuaccagcuaaagg-uaucc
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2348.miRNA:14228	aaauauuagccaauuuaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2348.miRNA:14229	aauauuagccaauuuaaaaag
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2348.miRNA:14230	uaaauauuagccaauuuaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2348.miRNA:14231	auuaaauauuagccaauuuaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2348.miRNA:14232	uuaaauauuagccaauuuaaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2348.miRNA:14233	auauuaaauauuagccaauuu
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2348
	cccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaa
	.(((((((((((.(((((((((.....(((((((((.....((((....(((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))....))))......))))))))).....))))))))).)))))))))))..............(((...(((((((...((((((((.(((((((((..((((...((((((.(((..(((((..((((..((.......))..)))))))))))).))))))...))))..))))))))).)))))))).(((((((......(((((......)))))....)).)))))........)))))))..))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.677.0	is_MIRNA
	VAL:	47.01	MeanVal:	886.806799333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguu
            ++++++++-+++++++++--++++---++++++-+++--+++++--++++--++
            ++++++++-+++++++++--++++---++++++-+++||+++++||++++--++
    REV:    auuugggaaguuuauuaucgguuuacuucaacuguug--uaaaa--aguuguaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2349.miRNA:14234	aaauaaugaucaaacguaguu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2349.miRNA:14235	auaaugaucaaacguaguuga
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2349.miRNA:14236	aauaaugaucaaacguaguug
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2349.miRNA:14237	uaaauaaugaucaaacguagu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2349.miRNA:14238	aaugaucaaacguaguugaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2349.miRNA:14239	augaucaaacguaguugaaaa
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2349
	caauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauua
	.(((((((((((.(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))).)))........))))))))............((((((...((((.(((((((...((((((((........))))))))...((((((((.(((((((((..((((...((((((.(((..(((((..((((..((.......))..)))))))))))).))))))...))))..))))))))).))))))))..(((((...(((....)))...)))))..))))))).))))...)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.678.0	is_MIRNA
	VAL:	22.30	MeanVal:	150.535125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuugaugucaaaauugucgauuucuaauggg
            ++++++-++--+++++-++++++++++-+++++
            ++++++|++||+++++-++++++++++|+++++
    REV:    uagaac-ac--uuuuaccagcuaaagg-uaucc
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2350.miRNA:14240	aaaauugucgauuucuaaugg
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2350.miRNA:14241	aaauugucgauuucuaauggg
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2350.miRNA:14242	uugaugucaaaauugucgauu
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2350.miRNA:14243	ugaugucaaaauugucgauuu
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2350
	aauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagaua
	.((((((.((..(((((.((((((((((.(((((.....))))))))))))))).))))))))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.769.0	is_MIRNA
	VAL:	47.01	MeanVal:	886.806799333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguu
            ++++++++-+++++++++--++++---++++++-+++--+++++--++++--++
            ++++++++-+++++++++--++++---++++++-+++||+++++||++++--++
    REV:    auuugggaaguuuauuaucgguuuacuucaacuguug--uaaaa--aguuguaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2351.miRNA:14244	aaauaaugaucaaacguaguu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2351.miRNA:14245	auaaugaucaaacguaguuga
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2351.miRNA:14246	aauaaugaucaaacguaguug
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2351.miRNA:14247	uaaauaaugaucaaacguagu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2351.miRNA:14248	aaugaucaaacguaguugaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2351.miRNA:14249	augaucaaacguaguugaaaa
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2351
	aaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauua
	.((((((...((((.(((((((...((((((((........))))))))...((((((((.(((((((((..((((...((((((.(((..(((((..((((..((.......))..)))))))))))).))))))...))))..))))))))).))))))))..(((((...(((....)))...)))))..))))))).))))...)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold755.778.0	is_MIRNA
	VAL:	47.01	MeanVal:	886.806799333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguu
            ++++++++-+++++++++--++++---++++++-+++--+++++--++++--++
            ++++++++-+++++++++--++++---++++++-+++||+++++||++++--++
    REV:    auuugggaaguuuauuaucgguuuacuucaacuguug--uaaaa--aguuguaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2352.miRNA:14250	aaauaaugaucaaacguaguu
                        *********************	13:::33	13--33	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2352.miRNA:14251	auaaugaucaaacguaguuga
                       *********************	12:::32	12--32	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2352.miRNA:14252	aauaaugaucaaacguaguug
                     *********************	10:::30	10--30	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2352.miRNA:14253	uaaauaaugaucaaacguagu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2352.miRNA:14254	aaugaucaaacguaguugaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2352.miRNA:14255	augaucaaacguaguugaaaa
>>scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2352
	acaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugc
	.((((.(((((((...((((((((........))))))))...((((((((.(((((((((..((((...((((((.(((..(((((..((((..((.......))..)))))))))))).))))))...))))..))))))))).))))))))..(((((...(((....)))...)))))..))))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold760.1424.0	is_MIRNA
	VAL:	12.04	MeanVal:	92.391754	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gac-ugccacgugcauggcuaguaguaggcaac
            +++|++++++++-+++++----++-++-++-++
            +++-++++++++-+++++----++-++-++-++
    REV:    cugaauggugcagguaccaacagugauacggug
                  *********************	7:::27	6--26	>>scaffold760.Lu0910.pre-miRNA:2353.miRNA:14256	ccacgugcauggcuaguagua
                    *********************	9:::29	8--28	>>scaffold760.Lu0910.pre-miRNA:2353.miRNA:14257	acgugcauggcuaguaguagg
                   *********************	8:::28	7--27	>>scaffold760.Lu0910.pre-miRNA:2353.miRNA:14258	cacgugcauggcuaguaguag
                       *********************	12:::32	11--31	>>scaffold760.Lu0910.pre-miRNA:2353.miRNA:14259	ugcauggcuaguaguaggcaa
             *********************	2:::22	2--21	>>scaffold760.Lu0910.pre-miRNA:2353.miRNA:14260	ac-ugccacgugcauggcuag
                     *********************	10:::30	9--29	>>scaffold760.Lu0910.pre-miRNA:2353.miRNA:14261	cgugcauggcuaguaguaggc
>>scaffold760.Lu0910.pre-miRNA:2353
	agacugccacgugcauggcuaguaguaggcaacgaucguggcauagugacaaccauggacgugguaaguca
	.(((((((((((.(((((....((.((.((.((....)).)).)).))....))))).)))))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold818.3522.0	is_MIRNA
	VAL:	822.58	MeanVal:	12123.443495	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaucaaaac----augug--aaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucaug
            ++++++----||||+++++||++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++-++
            ++++++--------+++++--++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++|++
    REV:    cguaguggcagcuuuacauaauuuuccgucacguacuucaaauggugguggagguguaguaauggaaacaggaacauauuagcaag-ac
                                 *********************	22:::42	16--36	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2354.miRNA:14262	aaaaggcauugcaugaacuuu
                                  *********************	23:::43	17--37	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2354.miRNA:14263	aaaggcauugcaugaacuuua
                                   *********************	24:::44	18--38	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2354.miRNA:14264	aaggcauugcaugaacuuuac
                                *********************	21:::41	16--35	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2354.miRNA:14265	-aaaaggcauugcaugaacuu
                                     *********************	26:::46	20--40	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2354.miRNA:14266	ggcauugcaugaacuuuacca
                                    *********************	25:::45	19--39	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2354.miRNA:14267	aggcauugcaugaacuuuacc
>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2354
	aaauugacaugagcucacgauccuccacuuccugccggccgcuugcaaguuggugguaagggaugaucaagaugagcaaucccaauuaguugggaaacucgauugaaaauacucugacagugaguaccccgauuucuuaugacuaagugaggggcaucaaaacaugugaaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucauggaaaagcuugucauuuauaugucacacuugagaauaagucauuuugcgcgaugaagccacuaaauauggaugcuagucuuguagcuuuagaaagaaaguaccaacucauauaguuugagggguacgcguugcaugcauaugaaacagaacgauuauacaaggacaaagguaaugauguggagguggugguaaacuucaugcacugccuuuuaauacauuucgacggugaugcu
	.((((((.....(((((.((((.(((.(((.((((((((.........)))))))).)))))).))))....)))))..((((((....))))))...)))))).....(((((.......))))).(((.....((((....))))...)))((((((....(((((((((((((.((((((((.((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((......((((.((...(((..((.(((....))).))..))).........((((..(((((((((..(((........(((.((((..((((...........)))).))))))).((((.......)))).)))...))))))..))).))))..))))))......))))))).)))).)))))))))))))))))))))))).)))))))).))))))))..)))))........)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold818.3534.0	is_MIRNA
	VAL:	588.49	MeanVal:	8673.32788516667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaucaaaac----augug--aaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucaug
            +++++++----||||+++++||++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++-++
            +++++++--------+++++--++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++|++
    REV:    ucguaguggcagcuuuacauaauuuuccgucacguacuucaaauggugguggagguguaguaauggaaacaggaacauauuagcaag-ac
                                   *********************	24:::44	18--38	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2355.miRNA:14268	aaaggcauugcaugaacuuua
                                  *********************	23:::43	17--37	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2355.miRNA:14269	aaaaggcauugcaugaacuuu
                                    *********************	25:::45	19--39	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2355.miRNA:14270	aaggcauugcaugaacuuuac
                                 *********************	22:::42	17--36	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2355.miRNA:14271	-aaaaggcauugcaugaacuu
                                      *********************	27:::47	21--41	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2355.miRNA:14272	ggcauugcaugaacuuuacca
                                     *********************	26:::46	20--40	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2355.miRNA:14273	aggcauugcaugaacuuuacc
>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2355
	gcucacgauccuccacuuccugccggccgcuugcaaguuggugguaagggaugaucaagaugagcaaucccaauuaguugggaaacucgauugaaaauacucugacagugaguaccccgauuucuuaugacuaagugaggggcaucaaaacaugugaaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucauggaaaagcuugucauuuauaugucacacuugagaauaagucauuuugcgcgaugaagccacuaaauauggaugcuagucuuguagcuuuagaaagaaaguaccaacucauauaguuugagggguacgcguugcaugcauaugaaacagaacgauuauacaaggacaaagguaaugauguggagguggugguaaacuucaugcacugccuuuuaauacauuucgacggugaugcua
	(((((.((((.(((.(((.((((((((.........)))))))).)))))).))))....)))))..((((((....)))))).....(((((....(((((.......)))))...))))).(((((......))))).(((((((....(((((((((((((.((((((((.((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((......((((.((...(((..((.(((....))).))..))).........((((..(((((((((..(((........(((.((((..((((...........)))).))))))).((((.......)))).)))...))))))..))).))))..))))))......))))))).)))).)))))))))))))))))))))))).)))))))).))))))))..)))))........))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold818.3534.1	is_MIRNA
	VAL:	588.49	MeanVal:	8673.32788516667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaucaaaac----augug--aaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucaug
            +++++++----||||+++++||++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++-++
            +++++++--------+++++--++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++|++
    REV:    ucguaguggcagcuuuacauaauuuuccgucacguacuucaaauggugguggagguguaguaauggaaacaggaacauauuagcaag-ac
                                   *********************	24:::44	18--38	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2356.miRNA:14274	aaaggcauugcaugaacuuua
                                  *********************	23:::43	17--37	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2356.miRNA:14275	aaaaggcauugcaugaacuuu
                                    *********************	25:::45	19--39	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2356.miRNA:14276	aaggcauugcaugaacuuuac
                                 *********************	22:::42	17--36	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2356.miRNA:14277	-aaaaggcauugcaugaacuu
                                      *********************	27:::47	21--41	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2356.miRNA:14278	ggcauugcaugaacuuuacca
                                     *********************	26:::46	20--40	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2356.miRNA:14279	aggcauugcaugaacuuuacc
>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2356
	gcucacgauccuccacuuccugccggccgcuugcaaguuggugguaagggaugaucaagaugagcaaucccaauuaguugggaaacucgauugaaaauacucugacagugaguaccccgauuucuuaugacuaagugaggggcaucaaaacaugugaaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucauggaaaagcuugucauuuauaugucacacuugagaauaagucauuuugcgcgaugaagccacuaaauauggaugcuagucuuguagcuuuagaaagaaaguaccaacucauauaguuugagggguacgcguugcaugcauaugaaacagaacgauuauacaaggacaaagguaaugauguggagguggugguaaacuucaugcacugccuuuuaauacauuucgacggugaugcua
	.(((((((((.(((.(((.((((((((.........)))))))).)))))).))))...(((((.((((....(((((((((...)))))))))...(((((.......)))))....)))).)))))......))))).(((((((....(((((((((((((.((((((((.((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((......((((.((...(((..((.(((....))).))..))).........((((..(((((((((..(((........(((.((((..((((...........)))).))))))).((((.......)))).)))...))))))..))).))))..))))))......))))))).)))).)))))))))))))))))))))))).)))))))).))))))))..)))))........))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold818.3554.0	is_MIRNA
	VAL:	11.78	MeanVal:	173.641148	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augug--aaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucaug
            +++++||++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++-++
            +++++--++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++|++
    REV:    uacauaauuuuccgucacguacuucaaauggugguggagguguaguaauggaaacaggaacauauuagcaag-ac
                   *********************	8:::28	6--26	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2357.miRNA:14280	aaaaggcauugcaugaacuuu
                    *********************	9:::29	7--27	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2357.miRNA:14281	aaaggcauugcaugaacuuua
                     *********************	10:::30	8--28	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2357.miRNA:14282	aaggcauugcaugaacuuuac
                  *********************	7:::27	6--25	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2357.miRNA:14283	-aaaaggcauugcaugaacuu
                       *********************	12:::32	10--30	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2357.miRNA:14284	ggcauugcaugaacuuuacca
                      *********************	11:::31	9--29	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2357.miRNA:14285	aggcauugcaugaacuuuacc
>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2357
	ugccggccgcuugcaaguuggugguaagggaugaucaagaugagcaaucccaauuaguugggaaacucgauugaaaauacucugacagugaguaccccgauuucuuaugacuaagugaggggcaucaaaacaugugaaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucauggaaaagcuugucauuuauaugucacacuugagaauaagucauuuugcgcgaugaagccacuaaauauggaugcuagucuuguagcuuuagaaagaaaguaccaacucauauaguuugagggguacgcguugcaugcauaugaaacagaacgauuauacaaggacaaagguaaugauguggagguggugguaaacuucaugcacugccuuuuaauacauuucgacggug
	.(((((((.(((((...(((((.(((((..((..((((..((((...((((((....))))))..)))).))))...(((((.......))))).....))..))))).)))))))))).)))........(((((((((((((.((((((((.((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((......((((.((...(((..((.(((....))).))..))).........((((..(((((((((..(((........(((.((((..((((...........)))).))))))).((((.......)))).)))...))))))..))).))))..))))))......))))))).)))).)))))))))))))))))))))))).)))))))).))))))))..))))).....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold818.3559.0	is_MIRNA
	VAL:	11.78	MeanVal:	173.641148	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augug--aaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucaug
            +++++||++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++-++
            +++++--++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++|++
    REV:    uacauaauuuuccgucacguacuucaaauggugguggagguguaguaauggaaacaggaacauauuagcaag-ac
                   *********************	8:::28	6--26	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2358.miRNA:14286	aaaaggcauugcaugaacuuu
                    *********************	9:::29	7--27	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2358.miRNA:14287	aaaggcauugcaugaacuuua
                     *********************	10:::30	8--28	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2358.miRNA:14288	aaggcauugcaugaacuuuac
                  *********************	7:::27	6--25	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2358.miRNA:14289	-aaaaggcauugcaugaacuu
                       *********************	12:::32	10--30	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2358.miRNA:14290	ggcauugcaugaacuuuacca
                      *********************	11:::31	9--29	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2358.miRNA:14291	aggcauugcaugaacuuuacc
>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2358
	gccgcuugcaaguuggugguaagggaugaucaagaugagcaaucccaauuaguugggaaacucgauugaaaauacucugacagugaguaccccgauuucuuaugacuaagugaggggcaucaaaacaugugaaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucauggaaaagcuugucauuuauaugucacacuugagaauaagucauuuugcgcgaugaagccacuaaauauggaugcuagucuuguagcuuuagaaagaaaguaccaacucauauaguuugagggguacgcguugcaugcauaugaaacagaacgauuauacaaggacaaagguaaugauguggagguggugguaaacuucaugcacugccuuuuaauacauuucgacggugaugcuacua
	(((.(((((...(((((.(((((..((..((((..((((...((((((....))))))..)))).))))...(((((.......))))).....))..))))).)))))))))).)))........(((((((((((((.((((((((.((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((......((((.((...(((..((.(((....))).))..))).........((((..(((((((((..(((........(((.((((..((((...........)))).))))))).((((.......)))).)))...))))))..))).))))..))))))......))))))).)))).)))))))))))))))))))))))).)))))))).))))))))..)))))......((((....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold818.3562.0	is_MIRNA
	VAL:	588.49	MeanVal:	8673.32788516667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaucaaaac----augug--aaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucaug
            +++++++----||||+++++||++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++-++
            +++++++--------+++++--++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++|++
    REV:    ucguaguggcagcuuuacauaauuuuccgucacguacuucaaauggugguggagguguaguaauggaaacaggaacauauuagcaag-ac
                                   *********************	24:::44	18--38	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2359.miRNA:14292	aaaggcauugcaugaacuuua
                                  *********************	23:::43	17--37	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2359.miRNA:14293	aaaaggcauugcaugaacuuu
                                    *********************	25:::45	19--39	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2359.miRNA:14294	aaggcauugcaugaacuuuac
                                 *********************	22:::42	17--36	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2359.miRNA:14295	-aaaaggcauugcaugaacuu
                                      *********************	27:::47	21--41	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2359.miRNA:14296	ggcauugcaugaacuuuacca
                                     *********************	26:::46	20--40	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2359.miRNA:14297	aggcauugcaugaacuuuacc
>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2359
	gcuugcaaguuggugguaagggaugaucaagaugagcaaucccaauuaguugggaaacucgauugaaaauacucugacagugaguaccccgauuucuuaugacuaagugaggggcaucaaaacaugugaaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucauggaaaagcuugucauuuauaugucacacuugagaauaagucauuuugcgcgaugaagccacuaaauauggaugcuagucuuguagcuuuagaaagaaaguaccaacucauauaguuugagggguacgcguugcaugcauaugaaacagaacgauuauacaaggacaaagguaaugauguggagguggugguaaacuucaugcacugccuuuuaauacauuucgacggugaugcua
	.(((((...(((((.(((((..((..((((..((((...((((((....))))))..)))).))))...(((((.......))))).....))..))))).)))))))))).(((((((....(((((((((((((.((((((((.((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((......((((.((...(((..((.(((....))).))..))).........((((..(((((((((..(((........(((.((((..((((...........)))).))))))).((((.......)))).)))...))))))..))).))))..))))))......))))))).)))).)))))))))))))))))))))))).)))))))).))))))))..)))))........))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold818.3570.0	is_MIRNA
	VAL:	109.08	MeanVal:	1607.6795075	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggggcaucaaaac----augug--aaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucaug
            ++--++++++----||||+++++||++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++-++
            ++--++++++--------+++++--++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++|++
    REV:    ucaucguaguggcagcuuuacauaauuuuccgucacguacuucaaauggugguggagguguaguaauggaaacaggaacauauuagcaag-ac
                                     *********************	26:::46	20--40	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2360.miRNA:14298	aaaaggcauugcaugaacuuu
                                      *********************	27:::47	21--41	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2360.miRNA:14299	aaaggcauugcaugaacuuua
                                       *********************	28:::48	22--42	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2360.miRNA:14300	aaggcauugcaugaacuuuac
                                    *********************	25:::45	20--39	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2360.miRNA:14301	-aaaaggcauugcaugaacuu
                                         *********************	30:::50	24--44	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2360.miRNA:14302	ggcauugcaugaacuuuacca
                                        *********************	29:::49	23--43	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2360.miRNA:14303	aggcauugcaugaacuuuacc
>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2360
	guuggugguaagggaugaucaagaugagcaaucccaauuaguugggaaacucgauugaaaauacucugacagugaguaccccgauuucuuaugacuaagugaggggcaucaaaacaugugaaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucauggaaaagcuugucauuuauaugucacacuugagaauaagucauuuugcgcgaugaagccacuaaauauggaugcuagucuuguagcuuuagaaagaaaguaccaacucauauaguuugagggguacgcguugcaugcauaugaaacagaacgauuauacaaggacaaagguaaugauguggagguggugguaaacuucaugcacugccuuuuaauacauuucgacggugaugcuacua
	.(((((.(((((..((..((((..((((...((((((....))))))..)))).))))...(((((.......))))).....))..))))).)))))...((..((((((....(((((((((((((.((((((((.((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((......((((.((...(((..((.(((....))).))..))).........((((..(((((((((..(((........(((.((((..((((...........)))).))))))).((((.......)))).)))...))))))..))).))))..))))))......))))))).)))).)))))))))))))))))))))))).)))))))).))))))))..)))))........))))))..)).

###########################################################################################################################

>scaffold818.3576.0	is_MIRNA
	VAL:	109.08	MeanVal:	1607.6795075	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggggcaucaaaac----augug--aaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucaug
            ++--++++++----||||+++++||++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++-++
            ++--++++++--------+++++--++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++|++
    REV:    ucaucguaguggcagcuuuacauaauuuuccgucacguacuucaaauggugguggagguguaguaauggaaacaggaacauauuagcaag-ac
                                     *********************	26:::46	20--40	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2361.miRNA:14304	aaaaggcauugcaugaacuuu
                                      *********************	27:::47	21--41	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2361.miRNA:14305	aaaggcauugcaugaacuuua
                                       *********************	28:::48	22--42	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2361.miRNA:14306	aaggcauugcaugaacuuuac
                                    *********************	25:::45	20--39	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2361.miRNA:14307	-aaaaggcauugcaugaacuu
                                         *********************	30:::50	24--44	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2361.miRNA:14308	ggcauugcaugaacuuuacca
                                        *********************	29:::49	23--43	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2361.miRNA:14309	aggcauugcaugaacuuuacc
>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2361
	gguaagggaugaucaagaugagcaaucccaauuaguugggaaacucgauugaaaauacucugacagugaguaccccgauuucuuaugacuaagugaggggcaucaaaacaugugaaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucauggaaaagcuugucauuuauaugucacacuugagaauaagucauuuugcgcgaugaagccacuaaauauggaugcuagucuuguagcuuuagaaagaaaguaccaacucauauaguuugagggguacgcguugcaugcauaugaaacagaacgauuauacaaggacaaagguaaugauguggagguggugguaaacuucaugcacugccuuuuaauacauuucgacggugaugcuacua
	.(((((..((..((((..((((...((((((....))))))..)))).))))...(((((.......))))).....))..))))).........((..((((((....(((((((((((((.((((((((.((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((......((((.((...(((..((.(((....))).))..))).........((((..(((((((((..(((........(((.((((..((((...........)))).))))))).((((.......)))).)))...))))))..))).))))..))))))......))))))).)))).)))))))))))))))))))))))).)))))))).))))))))..)))))........))))))..)).

###########################################################################################################################

>scaffold818.3580.0	is_MIRNA
	VAL:	588.49	MeanVal:	8673.32788516667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaucaaaac----augug--aaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucaug
            +++++++----||||+++++||++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++-++
            +++++++--------+++++--++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++|++
    REV:    ucguaguggcagcuuuacauaauuuuccgucacguacuucaaauggugguggagguguaguaauggaaacaggaacauauuagcaag-ac
                                   *********************	24:::44	18--38	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2362.miRNA:14310	aaaggcauugcaugaacuuua
                                  *********************	23:::43	17--37	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2362.miRNA:14311	aaaaggcauugcaugaacuuu
                                    *********************	25:::45	19--39	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2362.miRNA:14312	aaggcauugcaugaacuuuac
                                 *********************	22:::42	17--36	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2362.miRNA:14313	-aaaaggcauugcaugaacuu
                                      *********************	27:::47	21--41	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2362.miRNA:14314	ggcauugcaugaacuuuacca
                                     *********************	26:::46	20--40	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2362.miRNA:14315	aggcauugcaugaacuuuacc
>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2362
	agggaugaucaagaugagcaaucccaauuaguugggaaacucgauugaaaauacucugacagugaguaccccgauuucuuaugacuaagugaggggcaucaaaacaugugaaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucauggaaaagcuugucauuuauaugucacacuugagaauaagucauuuugcgcgaugaagccacuaaauauggaugcuagucuuguagcuuuagaaagaaaguaccaacucauauaguuugagggguacgcguugcaugcauaugaaacagaacgauuauacaaggacaaagguaaugauguggagguggugguaaacuucaugcacugccuuuuaauacauuucgacggugaugcua
	.(((....((((..((((...((((((....))))))..)))).))))...(((((.......))))).))).....(((((......))))).(((((((....(((((((((((((.((((((((.((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((......((((.((...(((..((.(((....))).))..))).........((((..(((((((((..(((........(((.((((..((((...........)))).))))))).((((.......)))).)))...))))))..))).))))..))))))......))))))).)))).)))))))))))))))))))))))).)))))))).))))))))..)))))........))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold818.3608.0	is_MIRNA
	VAL:	588.49	MeanVal:	8673.32788516667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaucaaaac----augug--aaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucaug
            +++++++----||||+++++||++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++-++
            +++++++--------+++++--++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++|++
    REV:    ucguaguggcagcuuuacauaauuuuccgucacguacuucaaauggugguggagguguaguaauggaaacaggaacauauuagcaag-ac
                                   *********************	24:::44	18--38	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2363.miRNA:14316	aaaggcauugcaugaacuuua
                                  *********************	23:::43	17--37	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2363.miRNA:14317	aaaaggcauugcaugaacuuu
                                    *********************	25:::45	19--39	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2363.miRNA:14318	aaggcauugcaugaacuuuac
                                 *********************	22:::42	17--36	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2363.miRNA:14319	-aaaaggcauugcaugaacuu
                                      *********************	27:::47	21--41	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2363.miRNA:14320	ggcauugcaugaacuuuacca
                                     *********************	26:::46	20--40	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2363.miRNA:14321	aggcauugcaugaacuuuacc
>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2363
	uaguugggaaacucgauugaaaauacucugacagugaguaccccgauuucuuaugacuaagugaggggcaucaaaacaugugaaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucauggaaaagcuugucauuuauaugucacacuugagaauaagucauuuugcgcgaugaagccacuaaauauggaugcuagucuuguagcuuuagaaagaaaguaccaacucauauaguuugagggguacgcguugcaugcauaugaaacagaacgauuauacaaggacaaagguaaugauguggagguggugguaaacuucaugcacugccuuuuaauacauuucgacggugaugcua
	.(((((((..((((.((((............))))))))..))))))).(((((......))))).(((((((....(((((((((((((.((((((((.((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((......((((.((...(((..((.(((....))).))..))).........((((..(((((((((..(((........(((.((((..((((...........)))).))))))).((((.......)))).)))...))))))..))).))))..))))))......))))))).)))).)))))))))))))))))))))))).)))))))).))))))))..)))))........))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold818.3630.0	is_MIRNA
	VAL:	822.58	MeanVal:	12123.443495	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaucaaaac----augug--aaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucaug
            ++++++----||||+++++||++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++-++
            ++++++--------+++++--++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++|++
    REV:    cguaguggcagcuuuacauaauuuuccgucacguacuucaaauggugguggagguguaguaauggaaacaggaacauauuagcaag-ac
                                 *********************	22:::42	16--36	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2364.miRNA:14322	aaaaggcauugcaugaacuuu
                                  *********************	23:::43	17--37	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2364.miRNA:14323	aaaggcauugcaugaacuuua
                                   *********************	24:::44	18--38	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2364.miRNA:14324	aaggcauugcaugaacuuuac
                                *********************	21:::41	16--35	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2364.miRNA:14325	-aaaaggcauugcaugaacuu
                                     *********************	26:::46	20--40	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2364.miRNA:14326	ggcauugcaugaacuuuacca
                                    *********************	25:::45	19--39	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2364.miRNA:14327	aggcauugcaugaacuuuacc
>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2364
	auacucugacagugaguaccccgauuucuuaugacuaagugaggggcaucaaaacaugugaaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucauggaaaagcuugucauuuauaugucacacuugagaauaagucauuuugcgcgaugaagccacuaaauauggaugcuagucuuguagcuuuagaaagaaaguaccaacucauauaguuugagggguacgcguugcaugcauaugaaacagaacgauuauacaaggacaaagguaaugauguggagguggugguaaacuucaugcacugccuuuuaauacauuucgacggugaugcu
	.(((((.......))))).(((.....((((....))))...)))((((((....(((((((((((((.((((((((.((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((......((((.((...(((..((.(((....))).))..))).........((((..(((((((((..(((........(((.((((..((((...........)))).))))))).((((.......)))).)))...))))))..))).))))..))))))......))))))).)))).)))))))))))))))))))))))).)))))))).))))))))..)))))........)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold818.3639.0	is_MIRNA
	VAL:	1602.70	MeanVal:	23621.094409	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caucaaaac----augug--aaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucaug
            +++++----||||+++++||++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++-++
            +++++--------+++++--++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++|++
    REV:    guaguggcagcuuuacauaauuuuccgucacguacuucaaauggugguggagguguaguaauggaaacaggaacauauuagcaag-ac
                                 *********************	22:::42	16--36	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2365.miRNA:14328	aaaggcauugcaugaacuuua
                                *********************	21:::41	15--35	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2365.miRNA:14329	aaaaggcauugcaugaacuuu
                                  *********************	23:::43	17--37	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2365.miRNA:14330	aaggcauugcaugaacuuuac
                               *********************	20:::40	15--34	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2365.miRNA:14331	-aaaaggcauugcaugaacuu
                                   *********************	24:::44	18--38	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2365.miRNA:14332	aggcauugcaugaacuuuacc
                                    *********************	25:::45	19--39	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2365.miRNA:14333	ggcauugcaugaacuuuacca
>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2365
	cagugaguaccccgauuucuuaugacuaagugaggggcaucaaaacaugugaaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucauggaaaagcuugucauuuauaugucacacuugagaauaagucauuuugcgcgaugaagccacuaaauauggaugcuagucuuguagcuuuagaaagaaaguaccaacucauauaguuugagggguacgcguugcaugcauaugaaacagaacgauuauacaaggacaaagguaaugauguggagguggugguaaacuucaugcacugccuuuuaauacauuucgacggugaugcuacua
	.((((....((((.....((((....))))...))))(((((....(((((((((((((.((((((((.((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((......((((.((...(((..((.(((....))).))..))).........((((..(((((((((..(((........(((.((((..((((...........)))).))))))).((((.......)))).)))...))))))..))).))))..))))))......))))))).)))).)))))))))))))))))))))))).)))))))).))))))))..)))))........))))).)))).

###########################################################################################################################

>scaffold818.3639.1	is_MIRNA
	VAL:	66.93	MeanVal:	986.464652833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caucaaaac-augug--aaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucaug
            ++++-----|+++++||++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++-++
            ++++------+++++--++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++|++
    REV:    guggcagcuuuacauaauuuuccgucacguacuucaaauggugguggagguguaguaauggaaacaggaacauauuagcaag-ac
                             *********************	18:::38	15--35	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2366.miRNA:14334	aaaaggcauugcaugaacuuu
                              *********************	19:::39	16--36	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2366.miRNA:14335	aaaggcauugcaugaacuuua
                               *********************	20:::40	17--37	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2366.miRNA:14336	aaggcauugcaugaacuuuac
                            *********************	17:::37	15--34	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2366.miRNA:14337	-aaaaggcauugcaugaacuu
                                *********************	21:::41	18--38	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2366.miRNA:14338	aggcauugcaugaacuuuacc
                                 *********************	22:::42	19--39	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2366.miRNA:14339	ggcauugcaugaacuuuacca
>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2366
	cagugaguaccccgauuucuuaugacuaagugaggggcaucaaaacaugugaaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucauggaaaagcuugucauuuauaugucacacuugagaauaagucauuuugcgcgaugaagccacuaaauauggaugcuagucuuguagcuuuagaaagaaaguaccaacucauauaguuugagggguacgcguugcaugcauaugaaacagaacgauuauacaaggacaaagguaaugauguggagguggugguaaacuucaugcacugccuuuuaauacauuucgacggugaugcuacua
	.(((.((((((((.....((((....))))...))))((((.....(((((((((((((.((((((((.((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((......((((.((...(((..((.(((....))).))..))).........((((..(((((((((..(((........(((.((((..((((...........)))).))))))).((((.......)))).)))...))))))..))).))))..))))))......))))))).)))).)))))))))))))))))))))))).)))))))).))))))))..)))))......)))).))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold818.3643.0	is_MIRNA
	VAL:	822.58	MeanVal:	12123.443495	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaucaaaac----augug--aaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucaug
            ++++++----||||+++++||++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++-++
            ++++++--------+++++--++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++|++
    REV:    cguaguggcagcuuuacauaauuuuccgucacguacuucaaauggugguggagguguaguaauggaaacaggaacauauuagcaag-ac
                                 *********************	22:::42	16--36	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2367.miRNA:14340	aaaaggcauugcaugaacuuu
                                  *********************	23:::43	17--37	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2367.miRNA:14341	aaaggcauugcaugaacuuua
                                   *********************	24:::44	18--38	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2367.miRNA:14342	aaggcauugcaugaacuuuac
                                *********************	21:::41	16--35	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2367.miRNA:14343	-aaaaggcauugcaugaacuu
                                     *********************	26:::46	20--40	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2367.miRNA:14344	ggcauugcaugaacuuuacca
                                    *********************	25:::45	19--39	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2367.miRNA:14345	aggcauugcaugaacuuuacc
>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2367
	gaguaccccgauuucuuaugacuaagugaggggcaucaaaacaugugaaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucauggaaaagcuugucauuuauaugucacacuugagaauaagucauuuugcgcgaugaagccacuaaauauggaugcuagucuuguagcuuuagaaagaaaguaccaacucauauaguuugagggguacgcguugcaugcauaugaaacagaacgauuauacaaggacaaagguaaugauguggagguggugguaaacuucaugcacugccuuuuaauacauuucgacggugaugcuacua
	.(((..(((.....((((....))))...)))((((((....(((((((((((((.((((((((.((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((......((((.((...(((..((.(((....))).))..))).........((((..(((((((((..(((........(((.((((..((((...........)))).))))))).((((.......)))).)))...))))))..))).))))..))))))......))))))).)))).)))))))))))))))))))))))).)))))))).))))))))..)))))........)))))).))).

###########################################################################################################################

>scaffold818.3648.0	is_MIRNA
	VAL:	822.58	MeanVal:	12123.443495	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaucaaaac----augug--aaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucaug
            ++++++----||||+++++||++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++-++
            ++++++--------+++++--++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++|++
    REV:    cguaguggcagcuuuacauaauuuuccgucacguacuucaaauggugguggagguguaguaauggaaacaggaacauauuagcaag-ac
                                 *********************	22:::42	16--36	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2368.miRNA:14346	aaaaggcauugcaugaacuuu
                                  *********************	23:::43	17--37	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2368.miRNA:14347	aaaggcauugcaugaacuuua
                                   *********************	24:::44	18--38	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2368.miRNA:14348	aaggcauugcaugaacuuuac
                                *********************	21:::41	16--35	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2368.miRNA:14349	-aaaaggcauugcaugaacuu
                                     *********************	26:::46	20--40	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2368.miRNA:14350	ggcauugcaugaacuuuacca
                                    *********************	25:::45	19--39	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2368.miRNA:14351	aggcauugcaugaacuuuacc
>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2368
	ccccgauuucuuaugacuaagugaggggcaucaaaacaugugaaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucauggaaaagcuugucauuuauaugucacacuugagaauaagucauuuugcgcgaugaagccacuaaauauggaugcuagucuuguagcuuuagaaagaaaguaccaacucauauaguuugagggguacgcguugcaugcauaugaaacagaacgauuauacaaggacaaagguaaugauguggagguggugguaaacuucaugcacugccuuuuaauacauuucgacggugaugcu
	.(((.....((((....))))...)))((((((....(((((((((((((.((((((((.((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((......((((.((...(((..((.(((....))).))..))).........((((..(((((((((..(((........(((.((((..((((...........)))).))))))).((((.......)))).)))...))))))..))).))))..))))))......))))))).)))).)))))))))))))))))))))))).)))))))).))))))))..)))))........)))))).

###########################################################################################################################

>scaffold818.3656.0	is_MIRNA
	VAL:	588.49	MeanVal:	8673.32788516667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaucaaaac----augug--aaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucaug
            +++++++----||||+++++||++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++-++
            +++++++--------+++++--++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++|++
    REV:    ucguaguggcagcuuuacauaauuuuccgucacguacuucaaauggugguggagguguaguaauggaaacaggaacauauuagcaag-ac
                                   *********************	24:::44	18--38	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2369.miRNA:14352	aaaggcauugcaugaacuuua
                                  *********************	23:::43	17--37	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2369.miRNA:14353	aaaaggcauugcaugaacuuu
                                    *********************	25:::45	19--39	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2369.miRNA:14354	aaggcauugcaugaacuuuac
                                 *********************	22:::42	17--36	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2369.miRNA:14355	-aaaaggcauugcaugaacuu
                                      *********************	27:::47	21--41	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2369.miRNA:14356	ggcauugcaugaacuuuacca
                                     *********************	26:::46	20--40	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2369.miRNA:14357	aggcauugcaugaacuuuacc
>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2369
	ucuuaugacuaagugaggggcaucaaaacaugugaaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucauggaaaagcuugucauuuauaugucacacuugagaauaagucauuuugcgcgaugaagccacuaaauauggaugcuagucuuguagcuuuagaaagaaaguaccaacucauauaguuugagggguacgcguugcaugcauaugaaacagaacgauuauacaaggacaaagguaaugauguggagguggugguaaacuucaugcacugccuuuuaauacauuucgacggugaugcua
	.(((((......))))).(((((((....(((((((((((((.((((((((.((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((......((((.((...(((..((.(((....))).))..))).........((((..(((((((((..(((........(((.((((..((((...........)))).))))))).((((.......)))).)))...))))))..))).))))..))))))......))))))).)))).)))))))))))))))))))))))).)))))))).))))))))..)))))........))))))).

###########################################################################################################################

>scaffold818.3670.0	is_MIRNA
	VAL:	109.08	MeanVal:	1607.6795075	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggggcaucaaaac----augug--aaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucaug
            ++--++++++----||||+++++||++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++-++
            ++--++++++--------+++++--++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++|++
    REV:    ucaucguaguggcagcuuuacauaauuuuccgucacguacuucaaauggugguggagguguaguaauggaaacaggaacauauuagcaag-ac
                                     *********************	26:::46	20--40	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2370.miRNA:14358	aaaaggcauugcaugaacuuu
                                      *********************	27:::47	21--41	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2370.miRNA:14359	aaaggcauugcaugaacuuua
                                       *********************	28:::48	22--42	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2370.miRNA:14360	aaggcauugcaugaacuuuac
                                    *********************	25:::45	20--39	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2370.miRNA:14361	-aaaaggcauugcaugaacuu
                                         *********************	30:::50	24--44	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2370.miRNA:14362	ggcauugcaugaacuuuacca
                                        *********************	29:::49	23--43	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2370.miRNA:14363	aggcauugcaugaacuuuacc
>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2370
	gaggggcaucaaaacaugugaaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucauggaaaagcuugucauuuauaugucacacuugagaauaagucauuuugcgcgaugaagccacuaaauauggaugcuagucuuguagcuuuagaaagaaaguaccaacucauauaguuugagggguacgcguugcaugcauaugaaacagaacgauuauacaaggacaaagguaaugauguggagguggugguaaacuucaugcacugccuuuuaauacauuucgacggugaugcuacua
	.((..((((((....(((((((((((((.((((((((.((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((......((((.((...(((..((.(((....))).))..))).........((((..(((((((((..(((........(((.((((..((((...........)))).))))))).((((.......)))).)))...))))))..))).))))..))))))......))))))).)))).)))))))))))))))))))))))).)))))))).))))))))..)))))........))))))..)).

###########################################################################################################################

>scaffold818.3684.0	is_MIRNA
	VAL:	11.78	MeanVal:	173.641148	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augug--aaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucaug
            +++++||++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++-++
            +++++--++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++|++
    REV:    uacauaauuuuccgucacguacuucaaauggugguggagguguaguaauggaaacaggaacauauuagcaag-ac
                   *********************	8:::28	6--26	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2371.miRNA:14364	aaaaggcauugcaugaacuuu
                    *********************	9:::29	7--27	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2371.miRNA:14365	aaaggcauugcaugaacuuua
                     *********************	10:::30	8--28	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2371.miRNA:14366	aaggcauugcaugaacuuuac
                  *********************	7:::27	6--25	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2371.miRNA:14367	-aaaaggcauugcaugaacuu
                       *********************	12:::32	10--30	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2371.miRNA:14368	ggcauugcaugaacuuuacca
                      *********************	11:::31	9--29	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2371.miRNA:14369	aggcauugcaugaacuuuacc
>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2371
	caugugaaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucauggaaaagcuugucauuuauaugucacacuugagaauaagucauuuugcgcgaugaagccacuaaauauggaugcuagucuuguagcuuuagaaagaaaguaccaacucauauaguuugagggguacgcguugcaugcauaugaaacagaacgauuauacaaggacaaagguaaugauguggagguggugguaaacuucaugcacugccuuuuaauacauuucgacggugaugcuacua
	.(((((((((((((.((((((((.((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((......((((.((...(((..((.(((....))).))..))).........((((..(((((((((..(((........(((.((((..((((...........)))).))))))).((((.......)))).)))...))))))..))).))))..))))))......))))))).)))).)))))))))))))))))))))))).)))))))).))))))))..)))))......((((....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold818.3689.0	is_MIRNA
	VAL:	3.85	MeanVal:	53.07066	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucaug
            ++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++-++
            ++++++++-++++++++-++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++------++++|++
    REV:    uuuuccgucacguacuucaaauggugguggagguguaguaauggaaacaggaacauauuagcaag-ac
             *********************	2:::22	2--22	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2372.miRNA:14370	aaaggcauugcaugaacuuua
              *********************	3:::23	3--23	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2372.miRNA:14371	aaggcauugcaugaacuuuac
               *********************	4:::24	4--24	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2372.miRNA:14372	aggcauugcaugaacuuuacc
                *********************	5:::25	5--25	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2372.miRNA:14373	ggcauugcaugaacuuuacca
                                               *********************	36:::56	36--56	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2372.miRNA:14374	aucauuagcuuucucuuuguc
                 *********************	6:::26	6--26	>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2372.miRNA:14375	gcauugcaugaacuuuaccau
>>scaffold818.Lu0910.pre-miRNA:2372
	gaaaaggcauugcaugaacuuuaccaucgccuucacaucauuagcuuucucuuugucaacuaguucauggaaaagcuugucauuuauaugucacacuugagaauaagucauuuugcgcgaugaagccacuaaauauggaugcuagucuuguagcuuuagaaagaaaguaccaacucauauaguuugagggguacgcguugcaugcauaugaaacagaacgauuauacaaggacaaagguaaugauguggagguggugguaaacuucaugcacugccuuuuaauacauuucgacggugaugcuacua
	.((((((((.((((((((.((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((......((((.((...(((..((.(((....))).))..))).........((((..(((((((((..(((........(((.((((..((((...........)))).))))))).((((.......)))).)))...))))))..))).))))..))))))......))))))).)))).)))))))))))))))))))))))).)))))))).)))))))).............((((....)))).

###########################################################################################################################

>scaffold890.456.0	is_MIRNA
	VAL:	9.70	MeanVal:	187.015256	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccggacgcgccuaaaaugguauguuuaggcaccaccugugccuuaggc
            ++++++-+++++++++++++++++++++++++-----+++++----++++
            ++++++-+++++++++++++++++++++++++-----+++++----++++
    REV:    guggcccgcgcggauuuuaucauacaaauccgcacaagauacaguuuccg
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2373.miRNA:14376	uaaaaugguauguuuaggcac
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2373.miRNA:14377	uuaggcaccaccugugccuua
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2373.miRNA:14378	uuuaggcaccaccugugccuu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2373.miRNA:14379	aaaaugguauguuuaggcacc
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2373.miRNA:14380	uaggcaccaccugugccuuag
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2373.miRNA:14381	auguuuaggcaccaccugugc
>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2373
	gucuuuaaauaggagagggggauccuuacugcuggcggacgucaccggacgcgccuaaaaugguauguuuaggcaccaccugugccuuaggcgcagagcaugacgaauaaaaaauuuaaacuaaaauuagcacaaauugcgccuucgacaaagaccacuccaaaacauacuauuuuaggcgcgucaucugccuucacgcaaagugugaugaacagaaguuauacacuaaaauuugcacauaacaagccuuugacauagaacacgccuaaacauacuauuuuaggcgcgcccggug
	((((.....(((.((((((....)))).)).)))..))))..((((((.(((((((((((((((((((((((((.....(((((....(((((((((...((((........(((((......)))))..........((((((................................)))))))))))))))......((((((((((...(((....))).)))))).....)))).........))))....))))).....))))))))))))))))))))))))).))))))

###########################################################################################################################

>scaffold890.464.0	is_MIRNA
	VAL:	9.70	MeanVal:	187.015256	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccggacgcgccuaaaaugguauguuuaggcaccaccugugccuuaggc
            ++++++-+++++++++++++++++++++++++-----+++++----++++
            ++++++-+++++++++++++++++++++++++-----+++++----++++
    REV:    guggcccgcgcggauuuuaucauacaaauccgcacaagauacaguuuccg
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2374.miRNA:14382	uaaaaugguauguuuaggcac
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2374.miRNA:14383	uuaggcaccaccugugccuua
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2374.miRNA:14384	uuuaggcaccaccugugccuu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2374.miRNA:14385	aaaaugguauguuuaggcacc
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2374.miRNA:14386	uaggcaccaccugugccuuag
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2374.miRNA:14387	auguuuaggcaccaccugugc
>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2374
	auaggagagggggauccuuacugcuggcggacgucaccggacgcgccuaaaaugguauguuuaggcaccaccugugccuuaggcgcagagcaugacgaauaaaaaauuuaaacuaaaauuagcacaaauugcgccuucgacaaagaccacuccaaaacauacuauuuuaggcgcgucaucugccuucacgcaaagugugaugaacagaaguuauacacuaaaauuugcacauaacaagccuuugacauagaacacgccuaaacauacuauuuuaggcgcgcccggug
	.(((.((((((....)))).)).)))........((((((.(((((((((((((((((((((((((.....(((((....(((((((((...((((........(((((......)))))..........((((((................................)))))))))))))))......((((((((((...(((....))).)))))).....)))).........))))....))))).....))))))))))))))))))))))))).))))))

###########################################################################################################################

>scaffold890.469.0	is_MIRNA
	VAL:	9.70	MeanVal:	187.015256	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccggacgcgccuaaaaugguauguuuaggcaccaccugugccuuaggc
            ++++++-+++++++++++++++++++++++++-----+++++----++++
            ++++++-+++++++++++++++++++++++++-----+++++----++++
    REV:    guggcccgcgcggauuuuaucauacaaauccgcacaagauacaguuuccg
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2375.miRNA:14388	uaaaaugguauguuuaggcac
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2375.miRNA:14389	uuaggcaccaccugugccuua
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2375.miRNA:14390	uuuaggcaccaccugugccuu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2375.miRNA:14391	aaaaugguauguuuaggcacc
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2375.miRNA:14392	uaggcaccaccugugccuuag
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2375.miRNA:14393	auguuuaggcaccaccugugc
>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2375
	agagggggauccuuacugcuggcggacgucaccggacgcgccuaaaaugguauguuuaggcaccaccugugccuuaggcgcagagcaugacgaauaaaaaauuuaaacuaaaauuagcacaaauugcgccuucgacaaagaccacuccaaaacauacuauuuuaggcgcgucaucugccuucacgcaaagugugaugaacagaaguuauacacuaaaauuugcacauaacaagccuuugacauagaacacgccuaaacauacuauuuuaggcgcgcccggug
	.((((.....)))).(((....)))....((((((.(((((((((((((((((((((((((.....(((((....(((((((((...((((........(((((......)))))..........((((((................................)))))))))))))))......((((((((((...(((....))).)))))).....)))).........))))....))))).....))))))))))))))))))))))))).))))))

###########################################################################################################################

>scaffold890.483.0	is_MIRNA
	VAL:	9.70	MeanVal:	187.015256	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccggacgcgccuaaaaugguauguuuaggcaccaccugugccuuaggc
            ++++++-+++++++++++++++++++++++++-----+++++----++++
            ++++++-+++++++++++++++++++++++++-----+++++----++++
    REV:    guggcccgcgcggauuuuaucauacaaauccgcacaagauacaguuuccg
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2376.miRNA:14394	uaaaaugguauguuuaggcac
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2376.miRNA:14395	uuaggcaccaccugugccuua
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2376.miRNA:14396	uuuaggcaccaccugugccuu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2376.miRNA:14397	aaaaugguauguuuaggcacc
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2376.miRNA:14398	uaggcaccaccugugccuuag
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2376.miRNA:14399	auguuuaggcaccaccugugc
>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2376
	acugcuggcggacgucaccggacgcgccuaaaaugguauguuuaggcaccaccugugccuuaggcgcagagcaugacgaauaaaaaauuuaaacuaaaauuagcacaaauugcgccuucgacaaagaccacuccaaaacauacuauuuuaggcgcgucaucugccuucacgcaaagugugaugaacagaaguuauacacuaaaauuugcacauaacaagccuuugacauagaacacgccuaaacauacuauuuuaggcgcgcccggug
	.(((....)))....((((((.(((((((((((((((((((((((((.....(((((....(((((((((...((((........(((((......)))))..........((((((................................)))))))))))))))......((((((((((...(((....))).)))))).....)))).........))))....))))).....))))))))))))))))))))))))).))))))

###########################################################################################################################

>scaffold890.497.0	is_MIRNA
	VAL:	9.70	MeanVal:	187.015256	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccggacgcgccuaaaaugguauguuuaggcaccaccugugccuuaggc
            ++++++-+++++++++++++++++++++++++-----+++++----++++
            ++++++-+++++++++++++++++++++++++-----+++++----++++
    REV:    guggcccgcgcggauuuuaucauacaaauccgcacaagauacaguuuccg
                         *********************	14:::34	14--34	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2377.miRNA:14400	uaaaaugguauguuuaggcac
                                      *********************	27:::47	27--47	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2377.miRNA:14401	uuaggcaccaccugugccuua
                                     *********************	26:::46	26--46	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2377.miRNA:14402	uuuaggcaccaccugugccuu
                          *********************	15:::35	15--35	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2377.miRNA:14403	aaaaugguauguuuaggcacc
                                       *********************	28:::48	28--48	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2377.miRNA:14404	uaggcaccaccugugccuuag
                                  *********************	23:::43	23--43	>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2377.miRNA:14405	auguuuaggcaccaccugugc
>>scaffold890.Lu0910.pre-miRNA:2377
	ucaccggacgcgccuaaaaugguauguuuaggcaccaccugugccuuaggcgcagagcaugacgaauaaaaaauuuaaacuaaaauuagcacaaauugcgccuucgacaaagaccacuccaaaacauacuauuuuaggcgcgucaucugccuucacgcaaagugugaugaacagaaguuauacacuaaaauuugcacauaacaagccuuugacauagaacacgccuaaacauacuauuuuaggcgcgcccggug
	.((((((.(((((((((((((((((((((((((.....(((((....(((((((((...((((........(((((......)))))..........((((((................................)))))))))))))))......((((((((((...(((....))).)))))).....)))).........))))....))))).....))))))))))))))))))))))))).))))))

###########################################################################################################################






keywords:  1966


e.g. AT1G27360, miR156, transcription factor ...
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Expectation
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Alignment
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Description


Inhibition Multiplicity


scaffold1966.Lu0910.pre-
miRNA:1056.miRNA:6215


Contig4457 2.0 11.729


 miRNA    20 GGUGUAUAAUAAGUAGUAUA 1     
             ..:.::::::::.:::::::       
Target    14 UUAUAUAUUAUUUAUCAUAU 33    


Cleavage 1


scaffold1966.Lu0910.pre-
miRNA:1056.miRNA:6215


Contig5311 3.0 8.626


 miRNA    21 UGGUGUAUAAUAAGUAGUAUA 1     
             ::::.:: ::: :::::::.:       
Target   970 ACCAUAUCUUAAUCAUCAUGU 990   


Translation 1


scaffold1966.Lu0910.pre-
miRNA:1056.miRNA:6215


Contig10113 3.0 10.369


 miRNA    21 UGGUGUAUAAUAAGUAGUAUA 1     
             .: ::: ::::::.:::.:::       
Target    95 GCAACACAUUAUUUAUCGUAU 115   


Cleavage 1


scaffold1966.Lu0910.pre-
miRNA:1056.miRNA:6215


03-LUSBE1NG-
RP-118_D08_20FEB2007_058


3.0 12.485


 miRNA    20 GGUGUAUAAUAAGUAGUAUA 1     
             : ::::.::.:::::::::        
Target   471 CGACAUGUUGUUCAUCAUAA 490   


Cleavage 1


scaffold1966.Lu0910.pre-
miRNA:1056.miRNA:6215


Contig11650 3.0 17.616


 miRNA    21 UGGUGUAUAAUAAGUAGUAUA 1     
             ...::::. :.::::::::::       
Target    27 GUUACAUGGUGUUCAUCAUAU 47    


Cleavage 1


scaffold1966.Lu0910.pre-
miRNA:1056.miRNA:6215


Contig13551 3.0 19.273


 miRNA    21 UGGUGUAUAAUAAGUAGUAUA 1     
             ::..:.::::.::..::::::       
Target   328 ACUGCGUAUUGUUUGUCAUAU 348   


Cleavage 1


scaffold1966.Lu0910.pre-
miRNA:1059.miRNA:6236


Contig4378 2.0 11.278


 miRNA    20 UAAGUAGUA-UAGGUUUUUAA 1     
             ::::::::: :::::::::::       
Target   197 AUUCAUCAUCAUCCAAAAAUU 217   


Cleavage 1


scaffold1966.Lu0910.pre-
miRNA:1059.miRNA:6236


Contig11014 2.0 15.971


 miRNA    20 UAAGUAGUAUAGGUUUUUAA 1     
             : :::::.:::::::::.::       
Target   716 AGUCAUCGUAUCCAAAAGUU 735   


Cleavage 1


scaffold1966.Lu0910.pre-
miRNA:1059.miRNA:6236


LUSHE1NG_Contig1551 3.0 11.109


 miRNA    20 UAAGUAGUAUAGGUUUUUAA 1     
              ::::: :: ::::::::::       
Target   534 UUUCAUGAUCUCCAAAAAUU 553   


Translation 1


scaffold1966.Lu0910.pre-
miRNA:1059.miRNA:6236


Contig4275 3.0 11.379


 miRNA    20 UAAGUAGUAUAGGUUUUUAA 1     
              ::::: :: ::::::::::       
Target   515 UUUCAUGAUCUCCAAAAAUU 534   


Translation 1


scaffold1966.Lu0910.pre-
miRNA:1059.miRNA:6236


Contig11154 3.0 14.71


 miRNA    21 AUAAGUAGUAUAGGUUUUUAA 1     
             ::::.::.: ::.::.:::::       
Target  1132 UAUUUAUUAGAUUCAGAAAUU 1152  


Cleavage 1


scaffold1966.Lu0910.pre-
miRNA:1059.miRNA:6236


Contig9788 3.0 15.876


 miRNA    21 AUAAGUAGUAUAGGUUUUUAA 1     
             ::::.::::: ::: ::::::       
Target   847 UAUUUAUCAUCUCCUAAAAUU 867   


Translation 1


scaffold1966.Lu0910.pre-
miRNA:1059.miRNA:6236


Contig13329 3.0 23.95


 miRNA    20 UAAGUAGUAUAGGUUUUUAA 1     
             .::::::::.: ::::..::       
Target   854 GUUCAUCAUGUGCAAAGGUU 873   


Translation 1


List of complementary regions between miRNAs and targ... http://plantgrn.noble.org/psRNATarget/output.do?sessio...
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scaffold2548.Lu0910.pre-
miRNA:1209.miRNA:7360


Contig10892 2.5 9.718


 miRNA    21 UGUAAGGAUCCUUAGUACUAA 1     
             :. :::::: :::::::::::       
Target    29 AUUUUCCUAUGAAUCAUGAUU 49    


Cleavage 1


scaffold2548.Lu0910.pre-
miRNA:1209.miRNA:7360


LUSGC1NG-
RP-080_A01_24JAN2007_015


2.5 14.645


 miRNA    21 UGUAAGGAUCCUUAGUACUAA 1     
             :::::.::.::: :.::::::       
Target   422 ACAUUUCUGGGACUUAUGAUU 442   


Translation 1


scaffold2548.Lu0910.pre-
miRNA:1209.miRNA:7360


Contig9486 3.0 7.29


 miRNA    21 UGUAAGGAUCCUUAGUACUAA 1     
             :: ::.::::::::::: :::       
Target    19 ACUUUUCUAGGAAUCAUAAUU 39    


Cleavage 1


scaffold2548.Lu0910.pre-
miRNA:1209.miRNA:7360


Contig21 3.0 22.989


 miRNA    21 UGUAAGGAUCCUUAGUACUAA 1     
             .:.:::::.::: :..:::::       
Target   721 GCGUUCCUGGGAUUUGUGAUU 741   


Translation 1


scaffold2548.Lu0910.pre-
miRNA:1209.miRNA:7360


Contig9829 3.0 23.28


 miRNA    21 UGUAAGGAUCCUUAGUACUAA 1     
             .:.:::::.::: :..:::::       
Target   329 GCGUUCCUGGGAUUUGUGAUU 349   


Translation 1


List of complementary regions between miRNAs and targ... http://plantgrn.noble.org/psRNATarget/output.do?sessio...
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Supplementary Table 13. KEGG Pathway Analysis of Linum putative miRNA targets - breakdown by heirarchy subcategory. The KO values distinguishing targets by their orthology allowed them to be classified into all related pathways using KEGG BRITE. Each KO may be classified into more than one subcategory as well as more than one heirarchy. For the four heirarchies of Metabolism, Genetic Information Processing, Environmental Processing and Cellular Processes 59, 18, 4, and 19 (respectively) pathways were found to be associated with the Linum putative miRNA targets.  

00010 Glycolysis / Gluconeogenesis : 5


00020 Citrate cycle (TCA cycle) : 4


00030 Pentose phosphate pathway : 1


00040 Pentose and glucuronate interconversions : 5


00053 Ascorbate and aldarate metabolism : 4


00500 Starch and sucrose metabolism : 5


00520 Amino sugar and nucleotide sugar metabolism : 2


00620 Pyruvate metabolism : 5


00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism : 3


00640 Propanoate metabolism : 2


00650 Butanoate metabolism : 2


00660 C5-Branched dibasic acid metabolism : 1


00562 Inositol phosphate metabolism : 1


00190 Oxidative phosphorylation : 2


00195 Photosynthesis : 6


00196 Photosynthesis - antenna proteins : 7


00710 Carbon fixation in photosynthetic organisms : 7


00720 Carbon fixation pathways in prokaryotes : 1


00680 Methane metabolism : 3


00910 Nitrogen metabolism : 3


00920 Sulfur metabolism : 1


00061 Fatty acid biosynthesis : 1


00071 Fatty acid metabolism : 2


00564 Glycerophospholipid metabolism : 2


00592 alpha-Linolenic acid metabolism : 2


01040 Biosynthesis of unsaturated fatty acids : 2


00230 Purine metabolism : 5


00240 Pyrimidine metabolism : 1


00250 Alanine, aspartate and glutamate metabolism : 4


00260 Glycine, serine and threonine metabolism : 2


00270 Cysteine and methionine metabolism : 1


00290 Valine, leucine and isoleucine biosynthesis : 3


00330 Arginine and proline metabolism : 2


00340 Histidine metabolism : 2


00350 Tyrosine metabolism : 2


00360 Phenylalanine metabolism : 3


00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis : 4


00450 Selenocompound metabolism : 1


00471 D-Glutamine and D-glutamate metabolism : 1


00480 Glutathione metabolism : 1


00510 N-Glycan biosynthesis : 1


00513 Various types of N-glycan biosynthesis : 2


00514 Other types of O-glycan biosynthesis : 1


00540 Lipopolysaccharide biosynthesis : 1


00511 Other glycan degradation : 1


00750 Vitamin B6 metabolism : 1


00770 Pantothenate and CoA biosynthesis : 2


00790 Folate biosynthesis : 1


00670 One carbon pool by folate : 1


00860 Porphyrin and chlorophyll metabolism : 1


00900 Terpenoid backbone biosynthesis : 3


00909 Sesquiterpenoid biosynthesis : 1


00906 Carotenoid biosynthesis : 1


00908 Zeatin biosynthesis : 1


00940 Phenylpropanoid biosynthesis : 1


00941 Flavonoid biosynthesis : 1


00944 Flavone and flavonol biosynthesis : 1


00950 Isoquinoline alkaloid biosynthesis : 1


00960 Tropane, piperidine and pyridine alkaloid biosynthesis : 2


------------V---------------


Metabolism: 136


----------------------------


00401 Novobiocin biosynthesis : 1


03040 Spliceosome : 7


03010 Ribosome : 32


00970 Aminoacyl-tRNA biosynthesis : 1


03013 RNA transport : 6


03015 mRNA surveillance pathway : 4


03008 Ribosome biogenesis in eukaryotes : 4


03060 Protein export : 3


04141 Protein processing in endoplasmic reticulum : 7


04130 SNARE interactions in vesicular transport : 1


04120 Ubiquitin mediated proteolysis : 3


03050 Proteasome : 4


03018 RNA degradation : 2


03030 DNA replication : 1


03410 Base excision repair : 2


03420 Nucleotide excision repair : 2


03430 Mismatch repair : 1


03440 Homologous recombination : 1


------------V---------------


Genetic Information Processing: 83


----------------------------


04010 MAPK signaling pathway : 1


04310 Wnt signaling pathway : 3


04350 TGF-beta signaling pathway : 2


04150 mTOR signaling pathway : 2


------------V---------------


Environmental Information Processing: 9


----------------------------


04075 Plant hormone signal transduction : 3


04144 Endocytosis : 3


04145 Phagosome : 2


04146 Peroxisome : 4


04140 Regulation of autophagy : 2


04810 Regulation of actin cytoskeleton : 2


04110 Cell cycle : 3


04114 Oocyte meiosis : 4


04510 Focal adhesion : 1


04530 Tight junction : 1


04540 Gap junction : 1


04612 Antigen processing and presentation : 2


04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis : 1


04964 Proximal tubule bicarbonate reclamation : 2


04727 GABAergic synapse : 1


04728 Dopaminergic synapse : 3


04720 Long-term potentiation : 1


04360 Axon guidance : 1


04626 Plant-pathogen interaction : 4


------------V---------------


Cellular Processes: 41


----------------------------
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		C17028591.Lu0910.pre-miRNA:6.miRNA:26		empty_scaffold				gauuuuaguguuuagguuuua		Contig12382		unknown		n/a		unknown		2		6.199		1		21		167		187		GAUUUUAGUGUUUAGGUUUUA		UAAAAACAAAACACUAAAAUC		Cleavage		C17028591.Lu0910.pre-miRNA:6		104		empty_scaffold						C17028591		1		104		ggguuuagauuuuaguguuuagguuuuagcauuuuggguuuuggauuuuggauuuuggguuuugggcguauaguuuaaacccuaaacacuaaacacuaaacccu
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		C17045203.Lu0910.pre-miRNA:14.miRNA:65		empty_scaffold				auuuucaugucuaaauuguca		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		22.517		1		21		446		466		AUUUUCAUGUCUAAAUUGUCA		UGACAAUUUUGAUAUGAAAAU		Cleavage		C17045203.Lu0910.pre-miRNA:14		105		empty_scaffold						C17045203		1		105		uucaauuuucaugucuaaauugucaauuugcaaaggggguuaacuuauggaauugaccauuugcaccugaaaauuacaaaaauuucaaauugacuaauauuugac

		C17045203.Lu0910.pre-miRNA:14.miRNA:66		empty_scaffold				ucaugucuaaauugucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		19.641		1		21		442		462		UCAUGUCUAAAUUGUCAAUUU		AAAUUGACAAUUUUGAUAUGA		Cleavage		C17045203.Lu0910.pre-miRNA:14		105		empty_scaffold						C17045203		1		105		uucaauuuucaugucuaaauugucaauuugcaaaggggguuaacuuauggaauugaccauuugcaccugaaaauuacaaaaauuucaaauugacuaauauuugac
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		C17065605.Lu0910.pre-miRNA:20.miRNA:99		empty_scaffold				uugauagaaauaauugaauuu		LUSTE1NG-RP-053_D10_11JAN2007_074		RP-L11e; large subunit ribosomal protein L11e		K02868		ko03010 Ribosome (6)		1.5		14.327		1		20		127		146		UUGAUAGAAAUAAUUGAAUU		AAUUUAAUUAUGUCUAUCAA		Translation		C17065605.Lu0910.pre-miRNA:20		108		empty_scaffold						C17065605		1		108		gaaauuagguuuuucguauauaagaauauugauagaaauaauugaauuucaaaaaacaaaauucaaauauuucuauggauuucugauauauacacgaaacccaaaaug

		C17065605.Lu0910.pre-miRNA:20.miRNA:99		empty_scaffold				uugauagaaauaauugaauuu		LUSHE1NG-RP-082_H02_15FEB2007_002		unknown		n/a		unknown		1.5		10.034		1		20		43		62		UUGAUAGAAAUAAUUGAAUU		AAUUUAAUUAUGUCUAUCAA		Translation		C17065605.Lu0910.pre-miRNA:20		108		empty_scaffold						C17065605		1		108		gaaauuagguuuuucguauauaagaauauugauagaaauaauugaauuucaaaaaacaaaauucaaauauuucuauggauuucugauauauacacgaaacccaaaaug

		C17070861.Lu0910.pre-miRNA:22.miRNA:106		empty_scaffold				auuaguuucauuaguuucuuc		LUSST4AD-T3-039_I13_15SEP2009_055		unknown		n/a		unknown		2		13.619		1		20		681		700		AUUAGUUUCAUUAGUUUCUU		AGGAAACUGAUAAAACUAAU		Translation		C17070861.Lu0910.pre-miRNA:22		108		empty_scaffold						C17070861		1		108		aauagucuacauuuuucaaccaauucauuguauuaguuucauuaguuucuucauuaguugauuuuacuauauaaacuaaucaauguuauggaugaugagauaggcuua
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		C17089193.Lu0910.pre-miRNA:29.miRNA:142		empty_scaffold				uuugaaaauuuuaaauuuuca		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		21.392		1		21		460		480		UUUGAAAAUUUUAAAUUUUCA		UGAAAAUUAAAAAAUUUCAAA		Cleavage		C17089193.Lu0910.pre-miRNA:29		110		empty_scaffold						C17089193		1		110		auuugaaaauuuuaaauuuucaucucaaaauugucuauuucgaaaggauauccuguggaaaucgaccauuuucagaggaaaaccuuaaauuuucaaauccgcuaauacuu

		C17089193.Lu0910.pre-miRNA:29.miRNA:144		empty_scaffold				ugaaaauuuuaaauuuucauc		LUSGE1NG-RP-136_F08_09MAR2007_054		unknown		n/a		unknown		2		6.994		1		20		6		25		UGAAAAUUUUAAAUUUUCAU		AUCAAAAUUUGAAGUUUUCA		Cleavage		C17089193.Lu0910.pre-miRNA:29		110		empty_scaffold						C17089193		1		110		auuugaaaauuuuaaauuuucaucucaaaauugucuauuucgaaaggauauccuguggaaaucgaccauuuucagaggaaaaccuuaaauuuucaaauccgcuaauacuu

		C17089193.Lu0910.pre-miRNA:29.miRNA:145		empty_scaffold				gaaaauuuuaaauuuucaucu		Contig2959		unknown		n/a		unknown		2		20.482		1		21		996		1016		GAAAAUUUUAAAUUUUCAUCU		GGAUGGAAAUUUGAAGUUUUU		Cleavage		C17089193.Lu0910.pre-miRNA:29		110		empty_scaffold						C17089193		1		110		auuugaaaauuuuaaauuuucaucucaaaauugucuauuucgaaaggauauccuguggaaaucgaccauuuucagaggaaaaccuuaaauuuucaaauccgcuaauacuu

		C17089755.Lu0910.pre-miRNA:30.miRNA:149		empty_scaffold				acgauguuaaaaauaaauuua		LUSES1AD_RP_102_L17_15JULY2008_069		LSC1; succinyl-CoA synthetase alpha subunit [EC:6.2.1.4 6.2.1.5]		K01899		ko00020 Citrate cycle (TCA cycle) (3),ko00640 Propanoate metabolism (1),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		11.89		1		20		94		113		ACGAUGUUAAAAAUAAAUUU		AAAUUUAUCUUCAACAUCGU		Translation		C17089755.Lu0910.pre-miRNA:30		110		empty_scaffold						C17089755		1		110		uaugguaacccuuauaaauaauggucaaacgauguuaaaaauaaauuuauucaguguaauuuuagcaucuuuaaaaauauauuuaacuucauuucgcuauuauuugaagg

		C17089755.Lu0910.pre-miRNA:30.miRNA:151		empty_scaffold				cgauguuaaaaauaaauuuau		Contig1487		E2.7.4.2; phosphomevalonate kinase [EC:2.7.4.2]		K00938		ko00900 Terpenoid backbone biosynthesis (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.25		1		21		775		795		CGAUGUUAAAAAUAAAUUUAU		AUAAAUAUAAUUUUAACAUCG		Cleavage		C17089755.Lu0910.pre-miRNA:30		110		empty_scaffold						C17089755		1		110		uaugguaacccuuauaaauaauggucaaacgauguuaaaaauaaauuuauucaguguaauuuuagcaucuuuaaaaauauauuuaacuucauuucgcuauuauuugaagg

		C17089755.Lu0910.pre-miRNA:30.miRNA:152		empty_scaffold				caaacgauguuaaaaauaaau		Contig8290		unknown		n/a		unknown		2		11.46		1		20		143		162		CAAACGAUGUUAAAAAUAAA		UUUAUUUUCAACUUCGUUUG		Cleavage		C17089755.Lu0910.pre-miRNA:30		110		empty_scaffold						C17089755		1		110		uaugguaacccuuauaaauaauggucaaacgauguuaaaaauaaauuuauucaguguaauuuuagcaucuuuaaaaauauauuuaacuucauuucgcuauuauuugaagg

		C17089755.Lu0910.pre-miRNA:30.miRNA:153		empty_scaffold				gauguuaaaaauaaauuuauu		Contig1487		E2.7.4.2; phosphomevalonate kinase [EC:2.7.4.2]		K00938		ko00900 Terpenoid backbone biosynthesis (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.25		1		21		774		794		GAUGUUAAAAAUAAAUUUAUU		GAUAAAUAUAAUUUUAACAUC		Translation		C17089755.Lu0910.pre-miRNA:30		110		empty_scaffold						C17089755		1		110		uaugguaacccuuauaaauaauggucaaacgauguuaaaaauaaauuuauucaguguaauuuuagcaucuuuaaaaauauauuuaacuucauuucgcuauuauuugaagg

		C17089755.Lu0910.pre-miRNA:30.miRNA:153		empty_scaffold				gauguuaaaaauaaauuuauu		Contig11620		unknown		n/a		unknown		2		20.877		1		21		140		160		GAUGUUAAAAAUAAAUUUAUU		GAUCAAUUUAUUUUUGGCAUC		Cleavage		C17089755.Lu0910.pre-miRNA:30		110		empty_scaffold						C17089755		1		110		uaugguaacccuuauaaauaauggucaaacgauguuaaaaauaaauuuauucaguguaauuuuagcaucuuuaaaaauauauuuaacuucauuucgcuauuauuugaagg

		C17092991.Lu0910.pre-miRNA:32.miRNA:158		empty_scaffold				agaaauugauaaucaauuacu		Contig4576		ETF1; peptide chain release factor subunit 1		K03265		ko03015 mRNA surveillance pathway (2)		2		7.98		1		21		1154		1174		AGAAAUUGAUAAUCAAUUACU		AGUAUUUCAUUAUCAAUUUCU		Cleavage		C17092991.Lu0910.pre-miRNA:32		111		empty_scaffold						C17092991		1		111		uagaaauugauaaucaauuacugggauguacaugaucuagagcauguacauuccaaaaauuuagcaauuucuacaugauguggagggugauguggcaccaauuaaucaauu

		C17092991.Lu0910.pre-miRNA:32.miRNA:158		empty_scaffold				agaaauugauaaucaauuacu		Contig1636		unknown		n/a		unknown		2		15.949		1		21		641		661		AGAAAUUGAUAAUCAAUUACU		GGUAGUUGGUAAUCAAUUUCU		Translation		C17092991.Lu0910.pre-miRNA:32		111		empty_scaffold						C17092991		1		111		uagaaauugauaaucaauuacugggauguacaugaucuagagcauguacauuccaaaaauuuagcaauuucuacaugauguggagggugauguggcaccaauuaaucaauu

		C17092991.Lu0910.pre-miRNA:32.miRNA:158		empty_scaffold				agaaauugauaaucaauuacu		Contig3031		unknown		n/a		unknown		1.5		15.11		1		21		766		786		AGAAAUUGAUAAUCAAUUACU		GGUAGUUGAUAAUCAAUUUCU		Translation		C17092991.Lu0910.pre-miRNA:32		111		empty_scaffold						C17092991		1		111		uagaaauugauaaucaauuacugggauguacaugaucuagagcauguacauuccaaaaauuuagcaauuucuacaugauguggagggugauguggcaccaauuaaucaauu

		C17092991.Lu0910.pre-miRNA:32.miRNA:161		empty_scaffold				gaaauugauaaucaauuacug		Contig4576		ETF1; peptide chain release factor subunit 1		K03265		ko03015 mRNA surveillance pathway (2)		2		7.98		1		20		1154		1173		GAAAUUGAUAAUCAAUUACU		AGUAUUUCAUUAUCAAUUUC		Cleavage		C17092991.Lu0910.pre-miRNA:32		111		empty_scaffold						C17092991		1		111		uagaaauugauaaucaauuacugggauguacaugaucuagagcauguacauuccaaaaauuuagcaauuucuacaugauguggagggugauguggcaccaauuaaucaauu

		C17092991.Lu0910.pre-miRNA:32.miRNA:161		empty_scaffold				gaaauugauaaucaauuacug		Contig3031		unknown		n/a		unknown		2		15.256		1		21		765		785		GAAAUUGAUAAUCAAUUACUG		UGGUAGUUGAUAAUCAAUUUC		Translation		C17092991.Lu0910.pre-miRNA:32		111		empty_scaffold						C17092991		1		111		uagaaauugauaaucaauuacugggauguacaugaucuagagcauguacauuccaaaaauuuagcaauuucuacaugauguggagggugauguggcaccaauuaaucaauu

		C17092991.Lu0910.pre-miRNA:32.miRNA:162		empty_scaffold				aucaauuacugggauguacau		Contig4060		CCNB; cyclin B		K05868		ko04110 Cell cycle (2),ko04115 p53 signaling pathway (1),ko04914 Progesterone-mediated oocyte maturation (1)		2		16.459		1		20		404		423		AUCAAUUACUGGGAUGUACA		UGCACAUCCCAGCAAUUGAU		Cleavage		C17092991.Lu0910.pre-miRNA:32		111		empty_scaffold						C17092991		1		111		uagaaauugauaaucaauuacugggauguacaugaucuagagcauguacauuccaaaaauuuagcaauuucuacaugauguggagggugauguggcaccaauuaaucaauu

		C17104387.Lu0910.pre-miRNA:36.miRNA:179		empty_scaffold				auggugcauacuacaugaugg		03-LUSBE1NG-RP-171_G08_04MAR2007_052		unknown		n/a		unknown		2		24.286		1		20		327		346		AUGGUGCAUACUACAUGAUG		CAUCAUGUAAUGUGUACCAU		Translation		C17104387.Lu0910.pre-miRNA:36		112		empty_scaffold						C17104387		1		112		ugcaccauaccaaagugcagagugcauaaagguagugcacaauuccaagugacauggugcauacuacaugauggaagugcaccauacuaaggugcaccgugcauaguggaag

		C17104387.Lu0910.pre-miRNA:36.miRNA:180		empty_scaffold				cauggugcauacuacaugaug		Contig9849		unknown		n/a		unknown		2		19.266		1		20		476		495		CAUGGUGCAUACUACAUGAU		AUUAUGUAGUAAGCAUCAUG		Translation		C17104387.Lu0910.pre-miRNA:36		112		empty_scaffold						C17104387		1		112		ugcaccauaccaaagugcagagugcauaaagguagugcacaauuccaagugacauggugcauacuacaugauggaagugcaccauacuaaggugcaccgugcauaguggaag

		C17107391.Lu0910.pre-miRNA:37.miRNA:183		empty_scaffold				aaaauggucaauuucgagagg		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		22.273		1		21		435		455		AAAAUGGUCAAUUUCGAGAGG		CCUUUCGAAAUUGACAAUUUU		Cleavage		C17107391.Lu0910.pre-miRNA:37		113		empty_scaffold						C17107391		1		113		gaaauuuucuugggaaaauggucaauuucgagagguuuaccccuuucgaaauugaaaauuuugauaucaaaauugaaauuauuuaaauuggcugauauuugacaugcauguug

		C17107391.Lu0910.pre-miRNA:37.miRNA:187		empty_scaffold				uugggaaaauggucaauuucg		Contig943		RAD23; UV excision repair protein RAD23		K10839		ko03420 Nucleotide excision repair (2),ko04141 Protein processing in endoplasmic reticulum (3)		2		10.242		1		20		152		171		UUGGGAAAAUGGUCAAUUUC		GAAGCUGAUCAUUUUCCCAA		Cleavage		C17107391.Lu0910.pre-miRNA:37		113		empty_scaffold						C17107391		1		113		gaaauuuucuugggaaaauggucaauuucgagagguuuaccccuuucgaaauugaaaauuuugauaucaaaauugaaauuauuuaaauuggcugauauuugacaugcauguug

		C17107391.Lu0910.pre-miRNA:37.miRNA:188		empty_scaffold				auuuucuugggaaaaugguca		Contig3231		unknown		n/a		unknown		2		15.552		1		21		36		56		AUUUUCUUGGGAAAAUGGUCA		UCAGCAUUUUCCCAAGAAAAU		Cleavage		C17107391.Lu0910.pre-miRNA:37		113		empty_scaffold						C17107391		1		113		gaaauuuucuugggaaaauggucaauuucgagagguuuaccccuuucgaaauugaaaauuuugauaucaaaauugaaauuauuuaaauuggcugauauuugacaugcauguug

		C17110931.Lu0910.pre-miRNA:39.miRNA:196		empty_scaffold				gucaaaugaaguuaaaaauca		Contig10271		unknown		n/a		unknown		2		6.65		1		21		3		23		GUCAAAUGAAGUUAAAAAUCA		UGAUUUUUAAUUUCAUUUCAC		Cleavage		C17110931.Lu0910.pre-miRNA:39		113		empty_scaffold						C17110931		1		113		aaaauagucaaaugaaguuaaaaaucaauauuagucggugcuauguuaguguugaacgaauuauuuuuuaacuucauuugacuuuuauuggaaaggcuuaacauggugaaacc

		C17110931.Lu0910.pre-miRNA:39.miRNA:197		empty_scaffold				auagucaaaugaaguuaaaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.212		1		21		384		404		AUAGUCAAAUGAAGUUAAAAA		UUUAUAAUUUCAUUUGAUUAU		Cleavage		C17110931.Lu0910.pre-miRNA:39		113		empty_scaffold						C17110931		1		113		aaaauagucaaaugaaguuaaaaaucaauauuagucggugcuauguuaguguugaacgaauuauuuuuuaacuucauuugacuuuuauuggaaaggcuuaacauggugaaacc

		C17110931.Lu0910.pre-miRNA:39.miRNA:198		empty_scaffold				uagucaaaugaaguuaaaaau		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.421		1		20		384		403		UAGUCAAAUGAAGUUAAAAA		UUUAUAAUUUCAUUUGAUUA		Cleavage		C17110931.Lu0910.pre-miRNA:39		113		empty_scaffold						C17110931		1		113		aaaauagucaaaugaaguuaaaaaucaauauuagucggugcuauguuaguguugaacgaauuauuuuuuaacuucauuugacuuuuauuggaaaggcuuaacauggugaaacc

		C17110931.Lu0910.pre-miRNA:39.miRNA:199		empty_scaffold				ucaaaugaaguuaaaaaucaa		Contig10271		unknown		n/a		unknown		2		6.65		1		20		3		22		UCAAAUGAAGUUAAAAAUCA		UGAUUUUUAAUUUCAUUUCA		Cleavage		C17110931.Lu0910.pre-miRNA:39		113		empty_scaffold						C17110931		1		113		aaaauagucaaaugaaguuaaaaaucaauauuagucggugcuauguuaguguugaacgaauuauuuuuuaacuucauuugacuuuuauuggaaaggcuuaacauggugaaacc

		C17110931.Lu0910.pre-miRNA:39.miRNA:200		empty_scaffold				aaaugaaguuaaaaaucaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.133		1		20		284		303		AAAUGAAGUUAAAAAUCAAU		AUUGAUUUUUUACUUUGUUU		Translation		C17110931.Lu0910.pre-miRNA:39		113		empty_scaffold						C17110931		1		113		aaaauagucaaaugaaguuaaaaaucaauauuagucggugcuauguuaguguugaacgaauuauuuuuuaacuucauuugacuuuuauuggaaaggcuuaacauggugaaacc

		C17110931.Lu0910.pre-miRNA:40.miRNA:202		empty_scaffold				ucaaaugaaguuaaaaaucaa		Contig10271		unknown		n/a		unknown		2		6.65		1		20		3		22		UCAAAUGAAGUUAAAAAUCA		UGAUUUUUAAUUUCAUUUCA		Cleavage		C17110931.Lu0910.pre-miRNA:40		113		empty_scaffold						C17110931		1		113		aaaauagucaaaugaaguuaaaaaucaauauuagucggugcuauguuaguguugaacgaauuauuuuuuaacuucauuugacuuuuauuggaaaggcuuaacauggugaaacc

		C17110931.Lu0910.pre-miRNA:40.miRNA:203		empty_scaffold				aaaugaaguuaaaaaucaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.133		1		20		284		303		AAAUGAAGUUAAAAAUCAAU		AUUGAUUUUUUACUUUGUUU		Translation		C17110931.Lu0910.pre-miRNA:40		113		empty_scaffold						C17110931		1		113		aaaauagucaaaugaaguuaaaaaucaauauuagucggugcuauguuaguguugaacgaauuauuuuuuaacuucauuugacuuuuauuggaaaggcuuaacauggugaaacc

		C17110931.Lu0910.pre-miRNA:40.miRNA:204		empty_scaffold				gucaaaugaaguuaaaaauca		Contig10271		unknown		n/a		unknown		2		6.65		1		21		3		23		GUCAAAUGAAGUUAAAAAUCA		UGAUUUUUAAUUUCAUUUCAC		Cleavage		C17110931.Lu0910.pre-miRNA:40		113		empty_scaffold						C17110931		1		113		aaaauagucaaaugaaguuaaaaaucaauauuagucggugcuauguuaguguugaacgaauuauuuuuuaacuucauuugacuuuuauuggaaaggcuuaacauggugaaacc

		C17110931.Lu0910.pre-miRNA:41.miRNA:207		empty_scaffold				gucaaaugaaguuaaaaauca		Contig10271		unknown		n/a		unknown		2		6.65		1		21		3		23		GUCAAAUGAAGUUAAAAAUCA		UGAUUUUUAAUUUCAUUUCAC		Cleavage		C17110931.Lu0910.pre-miRNA:41		113		empty_scaffold						C17110931		1		113		aaaauagucaaaugaaguuaaaaaucaauauuagucggugcuauguuaguguugaacgaauuauuuuuuaacuucauuugacuuuuauuggaaaggcuuaacauggugaaacc

		C17110931.Lu0910.pre-miRNA:41.miRNA:208		empty_scaffold				ucaaaugaaguuaaaaaucaa		Contig10271		unknown		n/a		unknown		2		6.65		1		20		3		22		UCAAAUGAAGUUAAAAAUCA		UGAUUUUUAAUUUCAUUUCA		Cleavage		C17110931.Lu0910.pre-miRNA:41		113		empty_scaffold						C17110931		1		113		aaaauagucaaaugaaguuaaaaaucaauauuagucggugcuauguuaguguugaacgaauuauuuuuuaacuucauuugacuuuuauuggaaaggcuuaacauggugaaacc

		C17110931.Lu0910.pre-miRNA:41.miRNA:209		empty_scaffold				aaaugaaguuaaaaaucaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.133		1		20		284		303		AAAUGAAGUUAAAAAUCAAU		AUUGAUUUUUUACUUUGUUU		Translation		C17110931.Lu0910.pre-miRNA:41		113		empty_scaffold						C17110931		1		113		aaaauagucaaaugaaguuaaaaaucaauauuagucggugcuauguuaguguugaacgaauuauuuuuuaacuucauuugacuuuuauuggaaaggcuuaacauggugaaacc

		C17111667.Lu0910.pre-miRNA:42.miRNA:213		empty_scaffold				auguugggauggaaagaauaa		Contig9227		unknown		n/a		unknown		2		10.161		1		20		27		46		AUGUUGGGAUGGAAAGAAUA		UAUUAUUUCCAUCUCAAUAU		Cleavage		C17111667.Lu0910.pre-miRNA:42		113		empty_scaffold						C17111667		1		113		acgugugauguugggauggaaagaauaagcaccgagaguuugcuguucgcggacaucacccucuucccucuuagagauuguagccuuauucuuuccaucccaacaucacacgu

		C17111667.Lu0910.pre-miRNA:42.miRNA:218		empty_scaffold				uguugggauggaaagaauaa-		LUSST1AD_Contig293		E2.1.1.76; flavonol 3-O-methyltransferase [EC:2.1.1.76]		K05279		ko00944 Flavone and flavonol biosynthesis (1)		2		13.587		1		20		588		607		UGUUGGGAUGGAAAGAAUAA		UUAUUUUUUCUAUCCUGACA		Cleavage		C17111667.Lu0910.pre-miRNA:42		113		empty_scaffold						C17111667		1		113		acgugugauguugggauggaaagaauaagcaccgagaguuugcuguucgcggacaucacccucuucccucuuagagauuguagccuuauucuuuccaucccaacaucacacgu

		C17127621.Lu0910.pre-miRNA:45.miRNA:230		empty_scaffold				aaauuuucaugucaaaauugu		Contig4882		unknown		n/a		unknown		2		11.659		1		20		70		89		AAAUUUUCAUGUCAAAAUUG		CAAUUUUGAUAUGAAGAUUG		Cleavage		C17127621.Lu0910.pre-miRNA:45		115		empty_scaffold						C17127621		1		115		ugaaaauuuucaugucaaaauugucgauuaccaaagggauuaaccuaugaaaauugaucauuuuugcaagaaaauuuuauaaauuccaaaucgacuaauauuuaacaugcauguu

		C17127621.Lu0910.pre-miRNA:45.miRNA:230		empty_scaffold				aaauuuucaugucaaaauugu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		23.588		1		21		448		468		AAAUUUUCAUGUCAAAAUUGU		ACAAUUUUGAUAUGAAAAUUA		Cleavage		C17127621.Lu0910.pre-miRNA:45		115		empty_scaffold						C17127621		1		115		ugaaaauuuucaugucaaaauugucgauuaccaaagggauuaaccuaugaaaauugaucauuuuugcaagaaaauuuuauaaauuccaaaucgacuaauauuuaacaugcauguu

		C17127621.Lu0910.pre-miRNA:45.miRNA:233		empty_scaffold				aauuuucaugucaaaauuguc		Contig4882		unknown		n/a		unknown		2		11.66		1		20		69		88		AAUUUUCAUGUCAAAAUUGU		UCAAUUUUGAUAUGAAGAUU		Cleavage		C17127621.Lu0910.pre-miRNA:45		115		empty_scaffold						C17127621		1		115		ugaaaauuuucaugucaaaauugucgauuaccaaagggauuaaccuaugaaaauugaucauuuuugcaagaaaauuuuauaaauuccaaaucgacuaauauuuaacaugcauguu

		C17127621.Lu0910.pre-miRNA:45.miRNA:233		empty_scaffold				aauuuucaugucaaaauuguc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		22.787		1		21		447		467		AAUUUUCAUGUCAAAAUUGUC		GACAAUUUUGAUAUGAAAAUU		Cleavage		C17127621.Lu0910.pre-miRNA:45		115		empty_scaffold						C17127621		1		115		ugaaaauuuucaugucaaaauugucgauuaccaaagggauuaaccuaugaaaauugaucauuuuugcaagaaaauuuuauaaauuccaaaucgacuaauauuuaacaugcauguu

		C17140257.Lu0910.pre-miRNA:50.miRNA:257		empty_scaffold				ggaucgauaauuguagauaaa		Contig13900		unknown		n/a		unknown		0		17.017		1		21		264		284		GGAUCGAUAAUUGUAGAUAAA		UUUAUCUACAAUUAUCGAUCC		Cleavage		C17140257.Lu0910.pre-miRNA:50		117		empty_scaffold						C17140257		1		117		ccaaagaaggugucugguaauugugaugccuucucucuggaucgauaauuguagauaaauaaagaaaaguuagcuaagagcuaacuugaaucaggguuugugacauuugauucauuu

		C17140257.Lu0910.pre-miRNA:51.miRNA:260		empty_scaffold				ggaucgauaauuguagauaaa		Contig13900		unknown		n/a		unknown		0		17.017		1		21		264		284		GGAUCGAUAAUUGUAGAUAAA		UUUAUCUACAAUUAUCGAUCC		Cleavage		C17140257.Lu0910.pre-miRNA:51		117		empty_scaffold						C17140257		1		117		ccaaagaaggugucugguaauugugaugccuucucucuggaucgauaauuguagauaaauaaagaaaaguuagcuaagagcuaacuugaaucaggguuugugacauuugauucauuu

		C17143249.Lu0910.pre-miRNA:52.miRNA:262		empty_scaffold				aaugaaaugaaaaauu-auuu		LUSTE1NG-RP-067_E03_12JAN2007_023		unknown		n/a		unknown		2		10.533		1		20		7		26		AAUGAAAUGAAAAAUUNAUU		AAUUAAUUUUCCAUUUCAUU		Translation		C17143249.Lu0910.pre-miRNA:52		117		empty_scaffold						C17143249		1		117		aaacccuucaaauaauagucaaaugaaaugaaaaauuauuuucuuaacacacaaaaauaaugucgaguaaaauuuauuuuuaacugcauuugaucauuauuuauagggguuaaugua

		C17143249.Lu0910.pre-miRNA:52.miRNA:263		empty_scaffold				aauagucaaaugaaaugaaaa		Contig13441		unknown		n/a		unknown		2		17.69		1		20		62		81		AAUAGUCAAAUGAAAUGAAA		UUUCAGUUUAUUUGAUUAUU		Cleavage		C17143249.Lu0910.pre-miRNA:52		117		empty_scaffold						C17143249		1		117		aaacccuucaaauaauagucaaaugaaaugaaaaauuauuuucuuaacacacaaaaauaaugucgaguaaaauuuauuuuuaacugcauuugaucauuauuuauagggguuaaugua

		C17143249.Lu0910.pre-miRNA:52.miRNA:263		empty_scaffold				aauagucaaaugaaaugaaaa		Contig6767		unknown		n/a		unknown		2		5.737		1		20		545		564		AAUAGUCAAAUGAAAUGAAA		UUUCCUUUCAUUUGACUAUA		Cleavage		C17143249.Lu0910.pre-miRNA:52		117		empty_scaffold						C17143249		1		117		aaacccuucaaauaauagucaaaugaaaugaaaaauuauuuucuuaacacacaaaaauaaugucgaguaaaauuuauuuuuaacugcauuugaucauuauuuauagggguuaaugua

		C17143249.Lu0910.pre-miRNA:52.miRNA:264		empty_scaffold				auagucaaaugaaaugaaaaa		Contig6767		unknown		n/a		unknown		2		5.949		1		20		544		563		AUAGUCAAAUGAAAUGAAAA		CUUUCCUUUCAUUUGACUAU		Cleavage		C17143249.Lu0910.pre-miRNA:52		117		empty_scaffold						C17143249		1		117		aaacccuucaaauaauagucaaaugaaaugaaaaauuauuuucuuaacacacaaaaauaaugucgaguaaaauuuauuuuuaacugcauuugaucauuauuuauagggguuaaugua

		C17144487.Lu0910.pre-miRNA:53.miRNA:270		empty_scaffold				gugcacguuaccaagguucac		LUSME2AD-T3-016_O02_07AUG2009_001		OGT; polypeptide N-acetylglucosaminyltransferase [EC:2.4.1.-]		K09667		ko00514 Other types of O-glycan biosynthesis (1)		2		22.177		1		20		236		255		GUGCACGUUACCAAGGUUCA		UGAACCUUGGGAAUGUGUAC		Translation		C17144487.Lu0910.pre-miRNA:53		117		empty_scaffold						C17144487		1		117		ccauaccaaggugcacuaugcauaguggaugugcacguuaccaagguucacgguuuauagucaauagugaaagugcaaaauaguuaggugcacuauaccaaagugcauggugcauag

		C17152133.Lu0910.pre-miRNA:54.miRNA:277		empty_scaffold				aguugaaauucucaugugaaa		Contig788		unknown		n/a		unknown		2		8.2		1		20		108		127		AGUUGAAAUUCUCAUGUGAA		UUCACAUGACAAAUUCAACU		Translation		C17152133.Lu0910.pre-miRNA:54		119		empty_scaffold						C17152133		1		119		augcaugucaaauauuagccgauuuaaauaaguugaaauucucaugugaaaaucgucauuuuaauagauuaaccccuuuagaaauuggccauuuucacauggaaauugaaauuuuuuaa

		C17189199.Lu0910.pre-miRNA:68.miRNA:348		empty_scaffold				aaauggagguaaaaaucaauu		Contig7264		PPP2R5; protein phosphatase 2 (formerly 2A), regulatory subunit B'		K11584		ko03015 mRNA surveillance pathway (2),ko04113 Meiosis - yeast (1),ko04114 Oocyte meiosis (2),ko04310 Wnt signaling pathway (2),ko04728 Dopaminergic synapse (1)		2		9.001		1		21		652		672		AAAUGGAGGUAAAAAUCAAUU		GAUUAAUUUUUCCCUCCAUUU		Translation		C17189199.Lu0910.pre-miRNA:68		124		empty_scaffold						C17189199		1		124		aaucaaauuucauuaugguaccuccauaacuuagggucaaauggagguaaaaaucaauuuugcuccguguuauguuaguggugaacaaaauauuauuuagcuucauuugacuauuauuugaagg

		C17189533.Lu0910.pre-miRNA:69.miRNA:353		empty_scaffold				uuuuuaauuuucauguuaaaa		Contig5227		CML; calcium-binding protein CML		K13448		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		1.5		10.215		1		20		65		84		UUUUUAAUUUUCAUGUUAAA		UUUAAUAUGAAUAUUAAAAA		Translation		C17189533.Lu0910.pre-miRNA:69		124		empty_scaffold						C17189533		1		124		auucacaacaugccugccaaauauuagcccauuugauuuuuuuuaauuuucauguuaaaauggucgauuuucauagggaacaccucuagaaaugggccauuuuaacauaaaaauuucaaaauuu

		C17189533.Lu0910.pre-miRNA:69.miRNA:353		empty_scaffold				uuuuuaauuuucauguuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		23.758		1		21		452		472		UUUUUAAUUUUCAUGUUAAAA		UUUUGAUAUGAAAAUUAAAAA		Cleavage		C17189533.Lu0910.pre-miRNA:69		124		empty_scaffold						C17189533		1		124		auucacaacaugccugccaaauauuagcccauuugauuuuuuuuaauuuucauguuaaaauggucgauuuucauagggaacaccucuagaaaugggccauuuuaacauaaaaauuucaaaauuu

		C17189533.Lu0910.pre-miRNA:69.miRNA:354		empty_scaffold				uuuuaauuuucauguuaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		24.083		1		21		451		471		UUUUAAUUUUCAUGUUAAAAU		AUUUUGAUAUGAAAAUUAAAA		Cleavage		C17189533.Lu0910.pre-miRNA:69		124		empty_scaffold						C17189533		1		124		auucacaacaugccugccaaauauuagcccauuugauuuuuuuuaauuuucauguuaaaauggucgauuuucauagggaacaccucuagaaaugggccauuuuaacauaaaaauuucaaaauuu

		C17189533.Lu0910.pre-miRNA:69.miRNA:355		empty_scaffold				uuuaauuuucauguuaaaaug		Contig4882		unknown		n/a		unknown		2		11.669		1		20		72		91		UUUAAUUUUCAUGUUAAAAU		AUUUUGAUAUGAAGAUUGAA		Cleavage		C17189533.Lu0910.pre-miRNA:69		124		empty_scaffold						C17189533		1		124		auucacaacaugccugccaaauauuagcccauuugauuuuuuuuaauuuucauguuaaaauggucgauuuucauagggaacaccucuagaaaugggccauuuuaacauaaaaauuucaaaauuu

		C17189533.Lu0910.pre-miRNA:69.miRNA:356		empty_scaffold				uuaauuuucauguuaaaaugg		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		24.007		1		21		449		469		UUAAUUUUCAUGUUAAAAUGG		CAAUUUUGAUAUGAAAAUUAA		Cleavage		C17189533.Lu0910.pre-miRNA:69		124		empty_scaffold						C17189533		1		124		auucacaacaugccugccaaauauuagcccauuugauuuuuuuuaauuuucauguuaaaauggucgauuuucauagggaacaccucuagaaaugggccauuuuaacauaaaaauuucaaaauuu

		C17189533.Lu0910.pre-miRNA:69.miRNA:357		empty_scaffold				uaauuuucauguuaaaauggu		Contig10119		unknown		n/a		unknown		2		12.143		1		20		111		130		UAAUUUUCAUGUUAAAAUGG		CCAUUUUAACAAGAAAGUUG		Translation		C17189533.Lu0910.pre-miRNA:69		124		empty_scaffold						C17189533		1		124		auucacaacaugccugccaaauauuagcccauuugauuuuuuuuaauuuucauguuaaaauggucgauuuucauagggaacaccucuagaaaugggccauuuuaacauaaaaauuucaaaauuu

		C17189533.Lu0910.pre-miRNA:69.miRNA:357		empty_scaffold				uaauuuucauguuaaaauggu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		23.588		1		21		448		468		UAAUUUUCAUGUUAAAAUGGU		ACAAUUUUGAUAUGAAAAUUA		Cleavage		C17189533.Lu0910.pre-miRNA:69		124		empty_scaffold						C17189533		1		124		auucacaacaugccugccaaauauuagcccauuugauuuuuuuuaauuuucauguuaaaauggucgauuuucauagggaacaccucuagaaaugggccauuuuaacauaaaaauuucaaaauuu

		C17189533.Lu0910.pre-miRNA:69.miRNA:358		empty_scaffold				aauuuucauguuaaaaugguc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		22.787		1		21		447		467		AAUUUUCAUGUUAAAAUGGUC		GACAAUUUUGAUAUGAAAAUU		Cleavage		C17189533.Lu0910.pre-miRNA:69		124		empty_scaffold						C17189533		1		124		auucacaacaugccugccaaauauuagcccauuugauuuuuuuuaauuuucauguuaaaauggucgauuuucauagggaacaccucuagaaaugggccauuuuaacauaaaaauuucaaaauuu

		C17193599.Lu0910.pre-miRNA:72.miRNA:375		empty_scaffold				uaaaaaaaauuaauugaaa-u		Contig9180		unknown		K08235		unknown		2		13.481		1		20		828		847		UAAAAAAAAUUAAUUGAAAN		UUUUCAAUUGAUUUUUUUUG		Cleavage		C17193599.Lu0910.pre-miRNA:72		124		empty_scaffold						C17193599		1		124		uacuaauucauaaauuuuuuaaaaaaaauuaauugaaauagucggcacgccgaccgucggcgugccgacuacuugaaauuuuuuuuuuuggaguaccuguugcggcggcggagggcagcgacgg

		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:73.miRNA:377		empty_scaffold				aaaauuuugaaauuuucuugu		LUSGC1NG_Contig1595		unknown		n/a		unknown		2		11.258		1		20		616		635		AAAAUUUUGAAAUUUUCUUG		UAAGAAAGUUUCAGGAUUUU		Cleavage		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:73		125		empty_scaffold						C17199547		1		125		uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu

		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:73.miRNA:377		empty_scaffold				aaaauuuugaaauuuucuugu		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		1		12.064		1		21		643		663		AAAAUUUUGAAAUUUUCUUGU		GUAAGAAAAUUUCAGAAUUUU		Cleavage		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:73		125		empty_scaffold						C17199547		1		125		uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu

		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:73.miRNA:380		empty_scaffold				aaauuuugaaauuuucuuguc		LUSTE1NG-RP-012_A05_08JAN2007_047		hisC; histidinol-phosphate aminotransferase [EC:2.6.1.9]		K00817		ko00340 Histidine metabolism (1),ko00401 Novobiocin biosynthesis (1),ko00350 Tyrosine metabolism (2),ko00360 Phenylalanine metabolism (3),ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko00960 Tropane, piperidine and pyridine alkaloid biosynthesis (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		13.568		1		20		115		134		AAAUUUUGAAAUUUUCUUGU		AAAAGAAAAUUUAAAAAUUU		Cleavage		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:73		125		empty_scaffold						C17199547		1		125		uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu

		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:73.miRNA:380		empty_scaffold				aaauuuugaaauuuucuuguc		LUSGC1NG-RP-139_A03_30JAN2007_031		unknown		n/a		unknown		2		13.568		1		20		107		126		AAAUUUUGAAAUUUUCUUGU		AAAAGAAAAUUUAAAAAUUU		Cleavage		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:73		125		empty_scaffold						C17199547		1		125		uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu

		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:73.miRNA:380		empty_scaffold				aaauuuugaaauuuucuuguc		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		1.5		12.054		1		21		642		662		AAAUUUUGAAAUUUUCUUGUC		GGUAAGAAAAUUUCAGAAUUU		Cleavage		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:73		125		empty_scaffold						C17199547		1		125		uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu

		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:73.miRNA:381		empty_scaffold				aauuuugaaauuuucuuguca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		1.5		12.088		1		20		642		661		AAUUUUGAAAUUUUCUUGUC		GGUAAGAAAAUUUCAGAAUU		Cleavage		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:73		125		empty_scaffold						C17199547		1		125		uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu

		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:73.miRNA:382		empty_scaffold				auuuucuugucaaagugguca		LUSTE1AD-RP-265_D22_15MAY2008_093		E6.3.2.17; folylpolyglutamate synthase [EC:6.3.2.17]		K01930		ko00790 Folate biosynthesis (1),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		20.044		1		21		146		166		AUUUUCUUGUCAAAGUGGUCA		UGACCACAUAGACAAGAAAAU		Cleavage		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:73		125		empty_scaffold						C17199547		1		125		uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu

		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:74.miRNA:383		empty_scaffold				aaaauuuugaaauuuucuugu		LUSGC1NG_Contig1595		unknown		n/a		unknown		2		11.258		1		20		616		635		AAAAUUUUGAAAUUUUCUUG		UAAGAAAGUUUCAGGAUUUU		Cleavage		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:74		125		empty_scaffold						C17199547		1		125		uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu

		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:74.miRNA:383		empty_scaffold				aaaauuuugaaauuuucuugu		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		1		12.064		1		21		643		663		AAAAUUUUGAAAUUUUCUUGU		GUAAGAAAAUUUCAGAAUUUU		Cleavage		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:74		125		empty_scaffold						C17199547		1		125		uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu

		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:74.miRNA:386		empty_scaffold				aaauuuugaaauuuucuuguc		LUSTE1NG-RP-012_A05_08JAN2007_047		hisC; histidinol-phosphate aminotransferase [EC:2.6.1.9]		K00817		ko00340 Histidine metabolism (1),ko00401 Novobiocin biosynthesis (1),ko00350 Tyrosine metabolism (2),ko00360 Phenylalanine metabolism (3),ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko00960 Tropane, piperidine and pyridine alkaloid biosynthesis (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		13.568		1		20		115		134		AAAUUUUGAAAUUUUCUUGU		AAAAGAAAAUUUAAAAAUUU		Cleavage		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:74		125		empty_scaffold						C17199547		1		125		uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu

		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:74.miRNA:386		empty_scaffold				aaauuuugaaauuuucuuguc		LUSGC1NG-RP-139_A03_30JAN2007_031		unknown		n/a		unknown		2		13.568		1		20		107		126		AAAUUUUGAAAUUUUCUUGU		AAAAGAAAAUUUAAAAAUUU		Cleavage		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:74		125		empty_scaffold						C17199547		1		125		uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu

		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:74.miRNA:386		empty_scaffold				aaauuuugaaauuuucuuguc		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		1.5		12.054		1		21		642		662		AAAUUUUGAAAUUUUCUUGUC		GGUAAGAAAAUUUCAGAAUUU		Cleavage		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:74		125		empty_scaffold						C17199547		1		125		uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu

		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:74.miRNA:387		empty_scaffold				aauuuugaaauuuucuuguca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		1.5		12.088		1		20		642		661		AAUUUUGAAAUUUUCUUGUC		GGUAAGAAAAUUUCAGAAUU		Cleavage		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:74		125		empty_scaffold						C17199547		1		125		uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu

		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:74.miRNA:388		empty_scaffold				auuuucuugucaaagugguca		LUSTE1AD-RP-265_D22_15MAY2008_093		E6.3.2.17; folylpolyglutamate synthase [EC:6.3.2.17]		K01930		ko00790 Folate biosynthesis (1),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		20.044		1		21		146		166		AUUUUCUUGUCAAAGUGGUCA		UGACCACAUAGACAAGAAAAU		Cleavage		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:74		125		empty_scaffold						C17199547		1		125		uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu

		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:389		empty_scaffold				aaaauuuugaaauuuucuugu		LUSGC1NG_Contig1595		unknown		n/a		unknown		2		11.258		1		20		616		635		AAAAUUUUGAAAUUUUCUUG		UAAGAAAGUUUCAGGAUUUU		Cleavage		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:75		125		empty_scaffold						C17199547		1		125		uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu

		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:389		empty_scaffold				aaaauuuugaaauuuucuugu		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		1		12.064		1		21		643		663		AAAAUUUUGAAAUUUUCUUGU		GUAAGAAAAUUUCAGAAUUUU		Cleavage		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:75		125		empty_scaffold						C17199547		1		125		uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu

		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:392		empty_scaffold				aaauuuugaaauuuucuuguc		LUSTE1NG-RP-012_A05_08JAN2007_047		hisC; histidinol-phosphate aminotransferase [EC:2.6.1.9]		K00817		ko00340 Histidine metabolism (1),ko00401 Novobiocin biosynthesis (1),ko00350 Tyrosine metabolism (2),ko00360 Phenylalanine metabolism (3),ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko00960 Tropane, piperidine and pyridine alkaloid biosynthesis (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		13.568		1		20		115		134		AAAUUUUGAAAUUUUCUUGU		AAAAGAAAAUUUAAAAAUUU		Cleavage		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:75		125		empty_scaffold						C17199547		1		125		uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu

		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:392		empty_scaffold				aaauuuugaaauuuucuuguc		LUSGC1NG-RP-139_A03_30JAN2007_031		unknown		n/a		unknown		2		13.568		1		20		107		126		AAAUUUUGAAAUUUUCUUGU		AAAAGAAAAUUUAAAAAUUU		Cleavage		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:75		125		empty_scaffold						C17199547		1		125		uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu

		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:392		empty_scaffold				aaauuuugaaauuuucuuguc		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		1.5		12.054		1		21		642		662		AAAUUUUGAAAUUUUCUUGUC		GGUAAGAAAAUUUCAGAAUUU		Cleavage		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:75		125		empty_scaffold						C17199547		1		125		uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu

		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:393		empty_scaffold				aauuuugaaauuuucuuguca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		1.5		12.088		1		20		642		661		AAUUUUGAAAUUUUCUUGUC		GGUAAGAAAAUUUCAGAAUU		Cleavage		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:75		125		empty_scaffold						C17199547		1		125		uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu

		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:394		empty_scaffold				auuuucuugucaaagugguca		LUSTE1AD-RP-265_D22_15MAY2008_093		E6.3.2.17; folylpolyglutamate synthase [EC:6.3.2.17]		K01930		ko00790 Folate biosynthesis (1),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		20.044		1		21		146		166		AUUUUCUUGUCAAAGUGGUCA		UGACCACAUAGACAAGAAAAU		Cleavage		C17199547.Lu0910.pre-miRNA:75		125		empty_scaffold						C17199547		1		125		uuugaaaauuuugaaauuuucuugucaaaguggucaguuuccauaggcuaaccccaucggaaaauugagaauuuugacauuaaaauugaaauuuuacaaauugaauaauauuugacaugcauguu

		C17212437.Lu0910.pre-miRNA:79.miRNA:409		empty_scaffold				auuuuaaaauuuuaaaauuuu		Contig1427		POLD4; DNA polymerase delta subunit 4		K03505		ko00230 Purine metabolism (3),ko00240 Pyrimidine metabolism (1),ko03030 DNA replication (1),ko03410 Base excision repair (1),ko03430 Mismatch repair (1),ko03440 Homologous recombination (1),ko05166 HTLV-I infection (1),ko01100 Metabolic pathways (32),ko03420 Nucleotide excision repair (2)		2		10.327		1		20		690		709		AUUUUAAAAUUUUAAAAUUU		GAAUUUCAAAAUUUUGAAAU		Cleavage		C17212437.Lu0910.pre-miRNA:79		127		empty_scaffold						C17212437		1		127		acauauuagcacauuuuaaaauuuuaaaauuuucaugugacaaugacucauuuucacuacuuuaccccuuuggaaauugacacaucuugauaugaaaauugaaauauuucaaauuggcuaauauuug

		C17212437.Lu0910.pre-miRNA:79.miRNA:409		empty_scaffold				auuuuaaaauuuuaaaauuuu		LUSHE1AD_Contig827		unknown		n/a		unknown		2		10.308		1		20		126		145		AUUUUAAAAUUUUAAAAUUU		AUAUUUUAAAGUUUUAGAAU		Cleavage		C17212437.Lu0910.pre-miRNA:79		127		empty_scaffold						C17212437		1		127		acauauuagcacauuuuaaaauuuuaaaauuuucaugugacaaugacucauuuucacuacuuuaccccuuuggaaauugacacaucuugauaugaaaauugaaauauuucaaauuggcuaauauuug

		C17212437.Lu0910.pre-miRNA:79.miRNA:410		empty_scaffold				cauuuuaaaauuuuaaaauuu		Contig1427		POLD4; DNA polymerase delta subunit 4		K03505		ko00230 Purine metabolism (3),ko00240 Pyrimidine metabolism (1),ko03030 DNA replication (1),ko03410 Base excision repair (1),ko03430 Mismatch repair (1),ko03440 Homologous recombination (1),ko05166 HTLV-I infection (1),ko01100 Metabolic pathways (32),ko03420 Nucleotide excision repair (2)		1.5		10.327		1		21		690		710		CAUUUUAAAAUUUUAAAAUUU		GAAUUUCAAAAUUUUGAAAUG		Cleavage		C17212437.Lu0910.pre-miRNA:79		127		empty_scaffold						C17212437		1		127		acauauuagcacauuuuaaaauuuuaaaauuuucaugugacaaugacucauuuucacuacuuuaccccuuuggaaauugacacaucuugauaugaaaauugaaauauuucaaauuggcuaauauuug

		C17212437.Lu0910.pre-miRNA:79.miRNA:411		empty_scaffold				uuuaaaauuuuaaaauuuuca		LUSGC1NG-RP-246_D07_02APR2007_057		E2.4.1.1; starch phosphorylase [EC:2.4.1.1]		K00688		ko00500 Starch and sucrose metabolism (3),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.384		1		20		368		387		UUUAAAAUUUUAAAAUUUUC		GACAAUUUUAAAAUUUUAAU		Cleavage		C17212437.Lu0910.pre-miRNA:79		127		empty_scaffold						C17212437		1		127		acauauuagcacauuuuaaaauuuuaaaauuuucaugugacaaugacucauuuucacuacuuuaccccuuuggaaauugacacaucuugauaugaaaauugaaauauuucaaauuggcuaauauuug

		C17212437.Lu0910.pre-miRNA:79.miRNA:412		empty_scaffold				uuaaaauuuuaaaauuuucau		LUSGC1NG-RP-246_D07_02APR2007_057		E2.4.1.1; starch phosphorylase [EC:2.4.1.1]		K00688		ko00500 Starch and sucrose metabolism (3),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.507		1		21		366		386		UUAAAAUUUUAAAAUUUUCAU		AAGACAAUUUUAAAAUUUUAA		Cleavage		C17212437.Lu0910.pre-miRNA:79		127		empty_scaffold						C17212437		1		127		acauauuagcacauuuuaaaauuuuaaaauuuucaugugacaaugacucauuuucacuacuuuaccccuuuggaaauugacacaucuugauaugaaaauugaaauauuucaaauuggcuaauauuug

		C17212437.Lu0910.pre-miRNA:79.miRNA:413		empty_scaffold				uuuuaaaauuuuaaaauuuuc		LUSGC1NG-RP-232_D01_02APR2007_009		unknown		n/a		unknown		2		13.218		1		20		62		81		UUUUAAAAUUUUAAAAUUUU		AAUAUUUGAAAAUUUUAAAA		Cleavage		C17212437.Lu0910.pre-miRNA:79		127		empty_scaffold						C17212437		1		127		acauauuagcacauuuuaaaauuuuaaaauuuucaugugacaaugacucauuuucacuacuuuaccccuuuggaaauugacacaucuugauaugaaaauugaaauauuucaaauuggcuaauauuug

		C17212437.Lu0910.pre-miRNA:79.miRNA:414		empty_scaffold				uauuagcacauuuuaaaauuu		Contig13243		unknown		n/a		unknown		1.5		12.81		1		21		734		754		UAUUAGCACAUUUUAAAAUUU		AAGUUUUAAAAUGUGUUGAUA		Cleavage		C17212437.Lu0910.pre-miRNA:79		127		empty_scaffold						C17212437		1		127		acauauuagcacauuuuaaaauuuuaaaauuuucaugugacaaugacucauuuucacuacuuuaccccuuuggaaauugacacaucuugauaugaaaauugaaauauuucaaauuggcuaauauuug

		C17215113.Lu0910.pre-miRNA:83.miRNA:434		empty_scaffold				ucgagaaaaaaaaaauuuggg		Contig1831		unknown		K08956		unknown		2		8.982		1		21		1164		1184		UCGAGAAAAAAAAAAUUUGGG		UUCAAAUUUUUUUUUUUUCGU		Cleavage		C17215113.Lu0910.pre-miRNA:83		128		empty_scaffold						C17215113		1		128		accuccauuuagguacgaaucgagaaaaaaaaaauuugggucagccggccggggaugguuccaggccggaaucggcccaauuuuuuuaaauuucgauuauuacauuuagaccggaaaaccggccgguu

		C17215113.Lu0910.pre-miRNA:83.miRNA:434		empty_scaffold				ucgagaaaaaaaaaauuuggg		Contig666		unknown		n/a		unknown		2		4.76		1		21		711		731		UCGAGAAAAAAAAAAUUUGGG		UUCAGAUUUUUUUUUUUUUGA		Cleavage		C17215113.Lu0910.pre-miRNA:83		128		empty_scaffold						C17215113		1		128		accuccauuuagguacgaaucgagaaaaaaaaaauuugggucagccggccggggaugguuccaggccggaaucggcccaauuuuuuuaaauuucgauuauuacauuuagaccggaaaaccggccgguu

		C17215113.Lu0910.pre-miRNA:83.miRNA:435		empty_scaffold				agaaaaaaaaaauuuggguca		LUSME2AD-T3-019_P08_08AUG2009_018		unknown		n/a		unknown		2		21.144		1		21		411		431		AGAAAAAAAAAAUUUGGGUCA		UGACUUGAGUUUUUUUUUUCU		Cleavage		C17215113.Lu0910.pre-miRNA:83		128		empty_scaffold						C17215113		1		128		accuccauuuagguacgaaucgagaaaaaaaaaauuugggucagccggccggggaugguuccaggccggaaucggcccaauuuuuuuaaauuucgauuauuacauuuagaccggaaaaccggccgguu

		C17215113.Lu0910.pre-miRNA:83.miRNA:436		empty_scaffold				gagaaaaaaaaaauuuggguc		03-LUSEN1NG-RP-039_A06_09MAR2007_048		unknown		n/a		unknown		2		18.049		1		20		73		92		GAGAAAAAAAAAAUUUGGGU		UCCCAAAUUUUUUUUUUUUU		Cleavage		C17215113.Lu0910.pre-miRNA:83		128		empty_scaffold						C17215113		1		128		accuccauuuagguacgaaucgagaaaaaaaaaauuugggucagccggccggggaugguuccaggccggaaucggcccaauuuuuuuaaauuucgauuauuacauuuagaccggaaaaccggccgguu

		C17215113.Lu0910.pre-miRNA:83.miRNA:437		empty_scaffold				cgagaaaaaaaaaauuugggu		Contig1831		unknown		K08956		unknown		1.5		10.331		1		20		1164		1183		CGAGAAAAAAAAAAUUUGGG		UUCAAAUUUUUUUUUUUUCG		Cleavage		C17215113.Lu0910.pre-miRNA:83		128		empty_scaffold						C17215113		1		128		accuccauuuagguacgaaucgagaaaaaaaaaauuugggucagccggccggggaugguuccaggccggaaucggcccaauuuuuuuaaauuucgauuauuacauuuagaccggaaaaccggccgguu

		C17215113.Lu0910.pre-miRNA:83.miRNA:437		empty_scaffold				cgagaaaaaaaaaauuugggu		03-LUSEN1NG-RP-039_A06_09MAR2007_048		unknown		n/a		unknown		2		18.052		1		20		74		93		CGAGAAAAAAAAAAUUUGGG		CCCAAAUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage		C17215113.Lu0910.pre-miRNA:83		128		empty_scaffold						C17215113		1		128		accuccauuuagguacgaaucgagaaaaaaaaaauuugggucagccggccggggaugguuccaggccggaaucggcccaauuuuuuuaaauuucgauuauuacauuuagaccggaaaaccggccgguu

		C17215113.Lu0910.pre-miRNA:83.miRNA:438		empty_scaffold				gaaaaaaaaaauuugggucag		LUSME2AD-T3-019_P08_08AUG2009_018		unknown		n/a		unknown		2		21.387		1		21		410		430		GAAAAAAAAAAUUUGGGUCAG		CUGACUUGAGUUUUUUUUUUC		Cleavage		C17215113.Lu0910.pre-miRNA:83		128		empty_scaffold						C17215113		1		128		accuccauuuagguacgaaucgagaaaaaaaaaauuugggucagccggccggggaugguuccaggccggaaucggcccaauuuuuuuaaauuucgauuauuacauuuagaccggaaaaccggccgguu

		C17259155.Lu0910.pre-miRNA:94.miRNA:499		empty_scaffold				gaauguuggauggaauuuaga		03-LUSEN1NG-RP-123_C05_24MAR2007_043		unknown		n/a		unknown		2		10.854		1		20		135		154		GAAUGUUGGAUGGAAUUUAG		CAAAAUUCGAUCCAACAUUC		Cleavage		C17259155.Lu0910.pre-miRNA:94		135		empty_scaffold						C17259155		1		135		uggaauguuggauggaauuuagauggcaaacggaaaguuugcuccccaaaaucacguaaugggaaucuaacuuuuccguccggccaaaaaauugcucaaaacuccguccaacauuccaucugucgaaccaagccu

		C17259155.Lu0910.pre-miRNA:94.miRNA:499		empty_scaffold				gaauguuggauggaauuuaga		LUSBE1NG_Contig722		unknown		n/a		unknown		2		11.667		1		20		145		164		GAAUGUUGGAUGGAAUUUAG		CAAAAUUCGAUCCAACAUUC		Cleavage		C17259155.Lu0910.pre-miRNA:94		135		empty_scaffold						C17259155		1		135		uggaauguuggauggaauuuagauggcaaacggaaaguuugcuccccaaaaucacguaaugggaaucuaacuuuuccguccggccaaaaaauugcucaaaacuccguccaacauuccaucugucgaaccaagccu

		C17259155.Lu0910.pre-miRNA:94.miRNA:500		empty_scaffold				ggaauguuggauggaauuuag		03-LUSEN1NG-RP-024_A09_09MAR2007_079		unknown		n/a		unknown		2		19.723		1		21		45		65		GGAAUGUUGGAUGGAAUUUAG		UUAAAUUCCAUCCAACCUUUC		Cleavage		C17259155.Lu0910.pre-miRNA:94		135		empty_scaffold						C17259155		1		135		uggaauguuggauggaauuuagauggcaaacggaaaguuugcuccccaaaaucacguaaugggaaucuaacuuuuccguccggccaaaaaauugcucaaaacuccguccaacauuccaucugucgaaccaagccu

		C17259155.Lu0910.pre-miRNA:94.miRNA:500		empty_scaffold				ggaauguuggauggaauuuag		Contig10499		unknown		n/a		unknown		2		16.992		1		20		280		299		GGAAUGUUGGAUGGAAUUUA		AAAAUUUCAUCCAACGUUCC		Cleavage		C17259155.Lu0910.pre-miRNA:94		135		empty_scaffold						C17259155		1		135		uggaauguuggauggaauuuagauggcaaacggaaaguuugcuccccaaaaucacguaaugggaaucuaacuuuuccguccggccaaaaaauugcucaaaacuccguccaacauuccaucugucgaaccaagccu

		C17259155.Lu0910.pre-miRNA:94.miRNA:500		empty_scaffold				ggaauguuggauggaauuuag		LUSBE1NG_RP_020_B09_31OCT2006_077		unknown		n/a		unknown		2		8.423		1		20		58		77		GGAAUGUUGGAUGGAAUUUA		AAAAUUUCAUCCAACGUUCC		Cleavage		C17259155.Lu0910.pre-miRNA:94		135		empty_scaffold						C17259155		1		135		uggaauguuggauggaauuuagauggcaaacggaaaguuugcuccccaaaaucacguaaugggaaucuaacuuuuccguccggccaaaaaauugcucaaaacuccguccaacauuccaucugucgaaccaagccu

		C17259155.Lu0910.pre-miRNA:94.miRNA:501		empty_scaffold				aauguuggauggaauuuaga-		03-LUSEN1NG-RP-024_A09_09MAR2007_079		unknown		n/a		unknown		2		19.777		1		20		44		63		AAUGUUGGAUGGAAUUUAGA		UUUAAAUUCCAUCCAACCUU		Cleavage		C17259155.Lu0910.pre-miRNA:94		135		empty_scaffold						C17259155		1		135		uggaauguuggauggaauuuagauggcaaacggaaaguuugcuccccaaaaucacguaaugggaaucuaacuuuuccguccggccaaaaaauugcucaaaacuccguccaacauuccaucugucgaaccaagccu

		C17263899.Lu0910.pre-miRNA:95.miRNA:505		empty_scaffold				aaauuucagauuuuuaauaac		Contig2294		PK; pyruvate kinase [EC:2.7.1.40]		K00873		ko00620 Pyruvate metabolism (3),ko04930 Type II diabetes mellitus (1),ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00230 Purine metabolism (3),ko00710 Carbon fixation in photosynthetic organisms (4),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		1.5		4.315		1		20		15		34		AAAUUUCAGAUUUUUAAUAA		UUAUUAAAAAUGUGAGAUUU		Translation		C17263899.Lu0910.pre-miRNA:95		136		empty_scaffold						C17263899		1		136		gugcuguagguagugaacuugacugccucagauguugcuuaugccauauuacuugcacuucgccugaaauuucagauuuuuaauaacgguugaauuuuugaguucggccacaauuuugaaauucugaaauuucaag

		C17263899.Lu0910.pre-miRNA:95.miRNA:506		empty_scaffold				gaaauuucagauuuuuaauaa		Contig2294		PK; pyruvate kinase [EC:2.7.1.40]		K00873		ko00620 Pyruvate metabolism (3),ko04930 Type II diabetes mellitus (1),ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00230 Purine metabolism (3),ko00710 Carbon fixation in photosynthetic organisms (4),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		4.315		1		21		15		35		GAAAUUUCAGAUUUUUAAUAA		UUAUUAAAAAUGUGAGAUUUU		Translation		C17263899.Lu0910.pre-miRNA:95		136		empty_scaffold						C17263899		1		136		gugcuguagguagugaacuugacugccucagauguugcuuaugccauauuacuugcacuucgccugaaauuucagauuuuuaauaacgguugaauuuuugaguucggccacaauuuugaaauucugaaauuucaag

		C17263899.Lu0910.pre-miRNA:95.miRNA:507		empty_scaffold				aauuucagauuuuuaauaac-		LUSME1NG-UP-019_F07_07SEP2006_053		unknown		n/a		unknown		2		10.05		1		20		182		201		AAUUUCAGAUUUUUAAUAAC		GUAAUUAAAAUUCUGAAAUU		Translation		C17263899.Lu0910.pre-miRNA:95		136		empty_scaffold						C17263899		1		136		gugcuguagguagugaacuugacugccucagauguugcuuaugccauauuacuugcacuucgccugaaauuucagauuuuuaauaacgguugaauuuuugaguucggccacaauuuugaaauucugaaauuucaag

		C17295189.Lu0910.pre-miRNA:105.miRNA:555		empty_scaffold				ugcacuauaccaaggugcacu		LUSME1NG-RP-220_B02_29NOV2007_014		unknown		n/a		unknown		1		20.716		1		20		478		497		UGCACUAUACCAAGGUGCAC		GUGCACAUUGGUAUAGUGCA		Cleavage		C17295189.Lu0910.pre-miRNA:105		141		empty_scaffold						C17295189		1		141		gagugcacuauaccaaggugcacuguccauggugcauucugggaagugcaucguaccaaggucaauuguuccuaaugcaugauggaggugcaccauaccauggugcauggcacauugugaaugauggaacuacaucauucu

		C17295189.Lu0910.pre-miRNA:105.miRNA:556		empty_scaffold				cacuauaccaaggugcacugu		LUSME1NG-RP-220_B02_29NOV2007_014		unknown		n/a		unknown		2		20.721		1		21		475		495		CACUAUACCAAGGUGCACUGU		ACCGUGCACAUUGGUAUAGUG		Cleavage		C17295189.Lu0910.pre-miRNA:105		141		empty_scaffold						C17295189		1		141		gagugcacuauaccaaggugcacuguccauggugcauucugggaagugcaucguaccaaggucaauuguuccuaaugcaugauggaggugcaccauaccauggugcauggcacauugugaaugauggaacuacaucauucu

		C17295189.Lu0910.pre-miRNA:105.miRNA:559		empty_scaffold				gcacuauaccaaggugcacug		LUSME1NG-RP-220_B02_29NOV2007_014		unknown		n/a		unknown		2		20.73		1		21		476		496		GCACUAUACCAAGGUGCACUG		CCGUGCACAUUGGUAUAGUGC		Cleavage		C17295189.Lu0910.pre-miRNA:105		141		empty_scaffold						C17295189		1		141		gagugcacuauaccaaggugcacuguccauggugcauucugggaagugcaucguaccaaggucaauuguuccuaaugcaugauggaggugcaccauaccauggugcauggcacauugugaaugauggaacuacaucauucu

		C17303199.Lu0910.pre-miRNA:109.miRNA:579		empty_scaffold				guuuagagauagccguuggau		LUSTC1NG-RP-047-1_H11_06MAR2007_081		unknown		n/a		unknown		2		10.362		1		20		424		443		GUUUAGAGAUAGCCGUUGGA		UGCAACGGCUUUCUCUAAAC		Translation		C17303199.Lu0910.pre-miRNA:109		143		empty_scaffold						C17303199		1		143		uagcaacgagaagucggagauuagggcgguuuagagauagccguuggauuccggcgucggaaccacgugguuccaacggcuauuucuaagcugcacuauuuccgcguuaaaccggcgaaggaugagagaaauauuccgggcaa

		C17329339.Lu0910.pre-miRNA:110.miRNA:586		empty_scaffold				gguugaauuuguauaauggaa		Contig4809		unknown		n/a		unknown		2		10.337		1		20		22		41		GGUUGAAUUUGUAUAAUGGA		UUUAUUAUACGAAUUCAACU		Cleavage		C17329339.Lu0910.pre-miRNA:110		148		empty_scaffold						C17329339		1		148		cccaugguugaauuuguauaauggaaauguacuuuaccaagcuguaaggugcacaguccauaguggaacuucacuauaacuaggugcacuauuuauaguacaugaugaaugugccucauacuauagggcaugaugcauuaugaauagu

		C17355205.Lu0910.pre-miRNA:114.miRNA:602		empty_scaffold				caauaugcaugucaaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.173		1		21		486		506		CAAUAUGCAUGUCAAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		C17355205.Lu0910.pre-miRNA:114		153		empty_scaffold						C17355205		1		153		ccaauaugcaugucaaauauuagucgauucauaauuuuucaaaguuucuuacgaaaauggucgauuagcauagguuaaccccuuggaaaaucaacaauuuggaaaugauaagugaaaguuuuuuaauuuguuaauauuugacaugcauguugg

		C17355205.Lu0910.pre-miRNA:114.miRNA:603		empty_scaffold				aauaugcaugucaaauauuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.66		1		21		485		505		AAUAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGUU		Cleavage		C17355205.Lu0910.pre-miRNA:114		153		empty_scaffold						C17355205		1		153		ccaauaugcaugucaaauauuagucgauucauaauuuuucaaaguuucuuacgaaaauggucgauuagcauagguuaaccccuuggaaaaucaacaauuuggaaaugauaagugaaaguuuuuuaauuuguuaauauuugacaugcauguugg

		C17355205.Lu0910.pre-miRNA:114.miRNA:606		empty_scaffold				augucaaauauuagucgauuc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		11.103		1		20		479		498		AUGUCAAAUAUUAGUCGAUU		AAUUGUCUAAUAUUUGACAU		Cleavage		C17355205.Lu0910.pre-miRNA:114		153		empty_scaffold						C17355205		1		153		ccaauaugcaugucaaauauuagucgauucauaauuuuucaaaguuucuuacgaaaauggucgauuagcauagguuaaccccuuggaaaaucaacaauuuggaaaugauaagugaaaguuuuuuaauuuguuaauauuugacaugcauguugg

		C17355205.Lu0910.pre-miRNA:115.miRNA:608		empty_scaffold				caauaugcaugucaaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.173		1		21		486		506		CAAUAUGCAUGUCAAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		C17355205.Lu0910.pre-miRNA:115		153		empty_scaffold						C17355205		1		153		ccaauaugcaugucaaauauuagucgauucauaauuuuucaaaguuucuuacgaaaauggucgauuagcauagguuaaccccuuggaaaaucaacaauuuggaaaugauaagugaaaguuuuuuaauuuguuaauauuugacaugcauguugg

		C17355205.Lu0910.pre-miRNA:115.miRNA:611		empty_scaffold				aauaugcaugucaaauauuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.66		1		21		485		505		AAUAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGUU		Cleavage		C17355205.Lu0910.pre-miRNA:115		153		empty_scaffold						C17355205		1		153		ccaauaugcaugucaaauauuagucgauucauaauuuuucaaaguuucuuacgaaaauggucgauuagcauagguuaaccccuuggaaaaucaacaauuuggaaaugauaagugaaaguuuuuuaauuuguuaauauuugacaugcauguugg

		C17355205.Lu0910.pre-miRNA:115.miRNA:612		empty_scaffold				augucaaauauuagucgauuc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		11.103		1		20		479		498		AUGUCAAAUAUUAGUCGAUU		AAUUGUCUAAUAUUUGACAU		Cleavage		C17355205.Lu0910.pre-miRNA:115		153		empty_scaffold						C17355205		1		153		ccaauaugcaugucaaauauuagucgauucauaauuuuucaaaguuucuuacgaaaauggucgauuagcauagguuaaccccuuggaaaaucaacaauuuggaaaugauaagugaaaguuuuuuaauuuguuaauauuugacaugcauguugg

		C17376673.Lu0910.pre-miRNA:119.miRNA:634		empty_scaffold				uaaaaaguagccguuggagga		Contig9434		unknown		n/a		unknown		2		16.783		1		20		498		517		UAAAAAGUAGCCGUUGGAGG		UUUCCAAAGGCUACUUUUUA		Cleavage		C17376673.Lu0910.pre-miRNA:119		158		empty_scaffold						C17376673		1		158		cuuacaccacaaaaugcacgauuuauauauaggguuaaaaaguagccguuggaggauaccuacaaugcgcggcgcgucguaggacguggggagcauccuuccacacgcgguguguuguagguagacuccaaaggcuacuuuguaacggccgguggaaa

		C17376673.Lu0910.pre-miRNA:120.miRNA:640		empty_scaffold				uaaaaaguagccguuggagga		Contig9434		unknown		n/a		unknown		2		16.783		1		20		498		517		UAAAAAGUAGCCGUUGGAGG		UUUCCAAAGGCUACUUUUUA		Cleavage		C17376673.Lu0910.pre-miRNA:120		158		empty_scaffold						C17376673		1		158		cuuacaccacaaaaugcacgauuuauauauaggguuaaaaaguagccguuggaggauaccuacaaugcgcggcgcgucguaggacguggggagcauccuuccacacgcgguguguuguagguagacuccaaaggcuacuuuguaacggccgguggaaa

		C17389391.Lu0910.pre-miRNA:127.miRNA:670		empty_scaffold				cuaguauagugauauaugaaa		Contig9156		E4.2.2.2; pectate lyase [EC:4.2.2.2]		K01728		ko00040 Pentose and glucuronate interconversions (3)		2		9.864		1		20		1845		1863		CUAGUAUAGUGAUAUAUGAA		UUCAU-UAUCACUAUACUAG		Cleavage		C17389391.Lu0910.pre-miRNA:127		161		empty_scaffold						C17389391		1		161		cuuuauuauguuucauacauagugugaaacuaguauagugauauaugaaagggacuauaucgauaaguugguauacaccugccaugauccauauuagcuuucaugcuugacuaugauuuuaagauguaaucaaauauuauaauggauuuaucuuauacuau

		C17389391.Lu0910.pre-miRNA:128.miRNA:676		empty_scaffold				cuaguauagugauauaugaaa		Contig9156		E4.2.2.2; pectate lyase [EC:4.2.2.2]		K01728		ko00040 Pentose and glucuronate interconversions (3)		2		9.864		1		20		1845		1863		CUAGUAUAGUGAUAUAUGAA		UUCAU-UAUCACUAUACUAG		Cleavage		C17389391.Lu0910.pre-miRNA:128		161		empty_scaffold						C17389391		1		161		cuuuauuauguuucauacauagugugaaacuaguauagugauauaugaaagggacuauaucgauaaguugguauacaccugccaugauccauauuagcuuucaugcuugacuaugauuuuaagauguaaucaaauauuauaauggauuuaucuuauacuau

		C17405937.Lu0910.pre-miRNA:134.miRNA:709		empty_scaffold				auuugauaauuugaaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.06		1		21		469		489		AUUUGAUAAUUUGAAAUUUUU		AAAAAUUUCAAAUUGUCUAAU		Cleavage		C17405937.Lu0910.pre-miRNA:134		165		empty_scaffold						C17405937		1		165		uuccgaacaugcaugcaaaauaauagccuauuugauaauuugaaauuuuucuaguuaacaugagcaauuuccaaagauguuaaucuauggcaacgagccauuugauaugaaacuuuuaaaauuucaaaucggcuauuauuuaacauugaaguuggagauggcuag

		C17405937.Lu0910.pre-miRNA:136.miRNA:720		empty_scaffold				auuugauaauuugaaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.06		1		21		469		489		AUUUGAUAAUUUGAAAUUUUU		AAAAAUUUCAAAUUGUCUAAU		Cleavage		C17405937.Lu0910.pre-miRNA:136		165		empty_scaffold						C17405937		1		165		uuccgaacaugcaugcaaaauaauagccuauuugauaauuugaaauuuuucuaguuaacaugagcaauuuccaaagauguuaaucuauggcaacgagccauuugauaugaaacuuuuaaaauuucaaaucggcuauuauuuaacauugaaguuggagauggcuag

		C17423881.Lu0910.pre-miRNA:141.miRNA:752		empty_scaffold				caacaugcaugcaaaauauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.617		1		20		415		434		CAACAUGCAUGCAAAAUAUU		AAUAUCUUACAUGCAUGUUG		Cleavage		C17423881.Lu0910.pre-miRNA:141		169		empty_scaffold						C17423881		1		169		ggucauuuccaacaugcaugcaaaauauuugcgaauuuaaaaaaauuuaacuuuaaugucaaaauggucaauuuuuaaagguguuagcauaugcaaaugggccauucugaucaaaaauuuuaaauuagauacuauuugacauacauguuugagauggcuaaaaaaucaa

		C17423881.Lu0910.pre-miRNA:141.miRNA:754		empty_scaffold				ccaacaugcaugcaaaauauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.515		1		21		415		435		CCAACAUGCAUGCAAAAUAUU		AAUAUCUUACAUGCAUGUUGG		Cleavage		C17423881.Lu0910.pre-miRNA:141		169		empty_scaffold						C17423881		1		169		ggucauuuccaacaugcaugcaaaauauuugcgaauuuaaaaaaauuuaacuuuaaugucaaaauggucaauuuuuaaagguguuagcauaugcaaaugggccauucugaucaaaaauuuuaaauuagauacuauuugacauacauguuugagauggcuaaaaaaucaa

		C17423881.Lu0910.pre-miRNA:142.miRNA:758		empty_scaffold				caacaugcaugcaaaauauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.617		1		20		415		434		CAACAUGCAUGCAAAAUAUU		AAUAUCUUACAUGCAUGUUG		Cleavage		C17423881.Lu0910.pre-miRNA:142		169		empty_scaffold						C17423881		1		169		ggucauuuccaacaugcaugcaaaauauuugcgaauuuaaaaaaauuuaacuuuaaugucaaaauggucaauuuuuaaagguguuagcauaugcaaaugggccauucugaucaaaaauuuuaaauuagauacuauuugacauacauguuugagauggcuaaaaaaucaa

		C17423881.Lu0910.pre-miRNA:142.miRNA:760		empty_scaffold				ccaacaugcaugcaaaauauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.515		1		21		415		435		CCAACAUGCAUGCAAAAUAUU		AAUAUCUUACAUGCAUGUUGG		Cleavage		C17423881.Lu0910.pre-miRNA:142		169		empty_scaffold						C17423881		1		169		ggucauuuccaacaugcaugcaaaauauuugcgaauuuaaaaaaauuuaacuuuaaugucaaaauggucaauuuuuaaagguguuagcauaugcaaaugggccauucugaucaaaaauuuuaaauuagauacuauuugacauacauguuugagauggcuaaaaaaucaa

		C17445037.Lu0910.pre-miRNA:154.miRNA:834		empty_scaffold				cuaacaugagggagagaagcu		LUSST1AD_Contig633		SFRS1_9; splicing factor, arginine/serine-rich 1/9		K12890		ko03040 Spliceosome (3),ko05168 Herpes simplex infection (2)		2		12.804		1		20		600		619		CUAACAUGAGGGAGAGAAGC		GCUUCUUUACCUUAUGUUAG		Cleavage		C17445037.Lu0910.pre-miRNA:154		175		empty_scaffold						C17445037		1		175		gggccuaacaugagggagagaagcuugucaaguuagccaaggugacugccugacaaccuguucuaaacaaagauuuccgaaccgaaccucgaaaaucgaaaugucuaggagcaggcaagucauccuuggcuaccaaacaaucggcuucucucuucaugucagcaaccucuuuucu

		C17445037.Lu0910.pre-miRNA:155.miRNA:840		empty_scaffold				cuaacaugagggagagaagcu		LUSST1AD_Contig633		SFRS1_9; splicing factor, arginine/serine-rich 1/9		K12890		ko03040 Spliceosome (3),ko05168 Herpes simplex infection (2)		2		12.804		1		20		600		619		CUAACAUGAGGGAGAGAAGC		GCUUCUUUACCUUAUGUUAG		Cleavage		C17445037.Lu0910.pre-miRNA:155		175		empty_scaffold						C17445037		1		175		gggccuaacaugagggagagaagcuugucaaguuagccaaggugacugccugacaaccuguucuaaacaaagauuuccgaaccgaaccucgaaaaucgaaaugucuaggagcaggcaagucauccuuggcuaccaaacaaucggcuucucucuucaugucagcaaccucuuuucu

		C17450701.Lu0910.pre-miRNA:157.miRNA:846		empty_scaffold				acuauauauaugcaaagugca		Contig2347		unknown		n/a		unknown		2		14.142		1		20		586		605		ACUAUAUAUAUGCAAAGUGC		GCGCUAUGCAUAUAUAUGGU		Cleavage		C17450701.Lu0910.pre-miRNA:157		176		empty_scaffold						C17450701		1		176		ggaaaauagcaaggugcacuauauauaugcaaagugcaguguacgaagaugcaaggugcacaaugcauaguggaagugcacuacacaaugcugcacugugcauaguuaaaugaccuauuccagugugcacagugcauguugaaaguucaccgcacaaagacgcaaagugaaaaguu

		C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158.miRNA:852		empty_scaffold				uccgaaacccuaauuucugau		Contig373		NHP2; H/ACA ribonucleoprotein complex subunit 2		K11129		ko03008 Ribosome biogenesis in eukaryotes (2)		1		21.354		1		21		666		686		UCCGAAACCCUAAUUUCUGAU		GUCGGAAAUUAGGGUUUUGGA		Cleavage		C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158		177		empty_scaffold						C17454159		1		177		ggggggggggggggggguucgggcuggaaucuuguuccggucgggaccacuucguuccgauaagauuuucggaaggacuucgaggccuuccgaaacccuaauuucugauggaucaaguccuuccaaaacccuaauuucggaagggauugaggccuuccgaaacccuaauuucggaag

		C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158.miRNA:852		empty_scaffold				uccgaaacccuaauuucugau		Contig6659		NHP2; H/ACA ribonucleoprotein complex subunit 2		K11129		ko03008 Ribosome biogenesis in eukaryotes (2)		1		18.97		1		21		765		785		UCCGAAACCCUAAUUUCUGAU		GUCGGAAAUUAGGGUUUUGGA		Cleavage		C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158		177		empty_scaffold						C17454159		1		177		ggggggggggggggggguucgggcuggaaucuuguuccggucgggaccacuucguuccgauaagauuuucggaaggacuucgaggccuuccgaaacccuaauuucugauggaucaaguccuuccaaaacccuaauuucggaagggauugaggccuuccgaaacccuaauuucggaag

		C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158.miRNA:852		empty_scaffold				uccgaaacccuaauuucugau		LUSTE1NG_Contig342		NHP2; H/ACA ribonucleoprotein complex subunit 2		K11129		ko03008 Ribosome biogenesis in eukaryotes (2)		1		18.493		1		21		718		738		UCCGAAACCCUAAUUUCUGAU		GUCGGAAAUUAGGGUUUUGGA		Cleavage		C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158		177		empty_scaffold						C17454159		1		177		ggggggggggggggggguucgggcuggaaucuuguuccggucgggaccacuucguuccgauaagauuuucggaaggacuucgaggccuuccgaaacccuaauuucugauggaucaaguccuuccaaaacccuaauuucggaagggauugaggccuuccgaaacccuaauuucggaag

		C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158.miRNA:853		empty_scaffold				uuccgaaacccuaauuucuga		Contig373		NHP2; H/ACA ribonucleoprotein complex subunit 2		K11129		ko03008 Ribosome biogenesis in eukaryotes (2)		2		21.302		1		21		667		687		UUCCGAAACCCUAAUUUCUGA		UCGGAAAUUAGGGUUUUGGAU		Cleavage		C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158		177		empty_scaffold						C17454159		1		177		ggggggggggggggggguucgggcuggaaucuuguuccggucgggaccacuucguuccgauaagauuuucggaaggacuucgaggccuuccgaaacccuaauuucugauggaucaaguccuuccaaaacccuaauuucggaagggauugaggccuuccgaaacccuaauuucggaag

		C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158.miRNA:853		empty_scaffold				uuccgaaacccuaauuucuga		Contig6659		NHP2; H/ACA ribonucleoprotein complex subunit 2		K11129		ko03008 Ribosome biogenesis in eukaryotes (2)		1		19.532		1		21		766		786		UUCCGAAACCCUAAUUUCUGA		UCGGAAAUUAGGGUUUUGGAA		Cleavage		C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158		177		empty_scaffold						C17454159		1		177		ggggggggggggggggguucgggcuggaaucuuguuccggucgggaccacuucguuccgauaagauuuucggaaggacuucgaggccuuccgaaacccuaauuucugauggaucaaguccuuccaaaacccuaauuucggaagggauugaggccuuccgaaacccuaauuucggaag

		C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158.miRNA:853		empty_scaffold				uuccgaaacccuaauuucuga		LUSTE1NG_Contig342		NHP2; H/ACA ribonucleoprotein complex subunit 2		K11129		ko03008 Ribosome biogenesis in eukaryotes (2)		2		18.466		1		21		719		739		UUCCGAAACCCUAAUUUCUGA		UCGGAAAUUAGGGUUUUGGAU		Cleavage		C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158		177		empty_scaffold						C17454159		1		177		ggggggggggggggggguucgggcuggaaucuuguuccggucgggaccacuucguuccgauaagauuuucggaaggacuucgaggccuuccgaaacccuaauuucugauggaucaaguccuuccaaaacccuaauuucggaagggauugaggccuuccgaaacccuaauuucggaag

		C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158.miRNA:856		empty_scaffold				ccgaaacccuaauuucugaug		Contig373		NHP2; H/ACA ribonucleoprotein complex subunit 2		K11129		ko03008 Ribosome biogenesis in eukaryotes (2)		1.5		21.365		1		20		666		685		CCGAAACCCUAAUUUCUGAU		GUCGGAAAUUAGGGUUUUGG		Cleavage		C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158		177		empty_scaffold						C17454159		1		177		ggggggggggggggggguucgggcuggaaucuuguuccggucgggaccacuucguuccgauaagauuuucggaaggacuucgaggccuuccgaaacccuaauuucugauggaucaaguccuuccaaaacccuaauuucggaagggauugaggccuuccgaaacccuaauuucggaag

		C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158.miRNA:856		empty_scaffold				ccgaaacccuaauuucugaug		Contig6659		NHP2; H/ACA ribonucleoprotein complex subunit 2		K11129		ko03008 Ribosome biogenesis in eukaryotes (2)		1.5		18.807		1		20		765		784		CCGAAACCCUAAUUUCUGAU		GUCGGAAAUUAGGGUUUUGG		Cleavage		C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158		177		empty_scaffold						C17454159		1		177		ggggggggggggggggguucgggcuggaaucuuguuccggucgggaccacuucguuccgauaagauuuucggaaggacuucgaggccuuccgaaacccuaauuucugauggaucaaguccuuccaaaacccuaauuucggaagggauugaggccuuccgaaacccuaauuucggaag

		C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158.miRNA:856		empty_scaffold				ccgaaacccuaauuucugaug		LUSTE1NG_Contig342		NHP2; H/ACA ribonucleoprotein complex subunit 2		K11129		ko03008 Ribosome biogenesis in eukaryotes (2)		1.5		18.496		1		20		718		737		CCGAAACCCUAAUUUCUGAU		GUCGGAAAUUAGGGUUUUGG		Cleavage		C17454159.Lu0910.pre-miRNA:158		177		empty_scaffold						C17454159		1		177		ggggggggggggggggguucgggcuggaaucuuguuccggucgggaccacuucguuccgauaagauuuucggaaggacuucgaggccuuccgaaacccuaauuucugauggaucaaguccuuccaaaacccuaauuucggaagggauugaggccuuccgaaacccuaauuucggaag

		C17465573.Lu0910.pre-miRNA:159.miRNA:857		empty_scaffold				aaauauuagcccauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCCAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		C17465573.Lu0910.pre-miRNA:159		181		empty_scaffold						C17465573		1		181		gguuaccauaaugaaacuuuacuuuuuagucauuuucaacaugcacguuaaauauuagcccauuugaaaaaauggaaauuugcaugccaaaaugggucauuuccaugggugguuccuuuggaaauugacaaauuuugaugucauaauugaaaauuuuuaaauggguuaauauuugacgugu

		C17465573.Lu0910.pre-miRNA:159.miRNA:859		empty_scaffold				uaaauauuagcccauuugaaa		Contig6197		unknown		n/a		unknown		2		10.2		1		19		198		217		UAAAUAUUAG-CCCAUUUGA		UCAAAUGGGGCUAAUAUUUA		Translation		C17465573.Lu0910.pre-miRNA:159		181		empty_scaffold						C17465573		1		181		gguuaccauaaugaaacuuuacuuuuuagucauuuucaacaugcacguuaaauauuagcccauuugaaaaaauggaaauuugcaugccaaaaugggucauuuccaugggugguuccuuuggaaauugacaaauuuugaugucauaauugaaaauuuuuaaauggguuaauauuugacgugu

		C17465573.Lu0910.pre-miRNA:160.miRNA:863		empty_scaffold				aaauauuagcccauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCCAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		C17465573.Lu0910.pre-miRNA:160		181		empty_scaffold						C17465573		1		181		gguuaccauaaugaaacuuuacuuuuuagucauuuucaacaugcacguuaaauauuagcccauuugaaaaaauggaaauuugcaugccaaaaugggucauuuccaugggugguuccuuuggaaauugacaaauuuugaugucauaauugaaaauuuuuaaauggguuaauauuugacgugu

		C17465573.Lu0910.pre-miRNA:160.miRNA:865		empty_scaffold				uaaauauuagcccauuugaaa		Contig6197		unknown		n/a		unknown		2		10.2		1		19		198		217		UAAAUAUUAG-CCCAUUUGA		UCAAAUGGGGCUAAUAUUUA		Translation		C17465573.Lu0910.pre-miRNA:160		181		empty_scaffold						C17465573		1		181		gguuaccauaaugaaacuuuacuuuuuagucauuuucaacaugcacguuaaauauuagcccauuugaaaaaauggaaauuugcaugccaaaaugggucauuuccaugggugguuccuuuggaaauugacaaauuuugaugucauaauugaaaauuuuuaaauggguuaauauuugacgugu

		C17467353.Lu0910.pre-miRNA:161.miRNA:871		empty_scaffold				aaaucaauuaauuuaacaucg		LUSME1NG_Contig435		unknown		n/a		unknown		2		13.735		1		21		95		115		AAAUCAAUUAAUUUAACAUCG		UGAUGUUUGAUUGAUUGAUUU		Cleavage		C17467353.Lu0910.pre-miRNA:161		181		empty_scaffold						C17467353		1		181		uguuaaaucaauuaauuuaacaucggccgguauaaaauauuagcuguuauguguuuccaaaaacgauaacguaaauaugguccacauuuaauagcgguuuguagauugccgcuguuaauuuaauugauuuaacagcagugauacgagaaucacuguuaaauauauuuauuuuaacagcggc

		C17475153.Lu0910.pre-miRNA:162.miRNA:876		empty_scaffold				auuugaaauuuuuugauuuuc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		21.474		1		21		461		481		AUUUGAAAUUUUUUGAUUUUC		GAAAAUUAAAAAAUUUCAAAU		Cleavage		C17475153.Lu0910.pre-miRNA:162		184		empty_scaffold						C17475153		1		184		ggaauuaaaauugugaaaccuugauuuuuuggcauuccaaacaugcaugccuaauauuagcugauuugaaauuuuuugauuuucuuguaaaaauggacaauuuccaaagggguuauuauauggaaaugagucauuuugacuuuaaacuucaaaauuuucuaauuggcuaauauuugauaugcau

		C17475153.Lu0910.pre-miRNA:162.miRNA:877		empty_scaffold				uugaaauuuuuugauuuucuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		22.515		1		21		459		479		UUGAAAUUUUUUGAUUUUCUU		AUGAAAAUUAAAAAAUUUCAA		Cleavage		C17475153.Lu0910.pre-miRNA:162		184		empty_scaffold						C17475153		1		184		ggaauuaaaauugugaaaccuugauuuuuuggcauuccaaacaugcaugccuaauauuagcugauuugaaauuuuuugauuuucuuguaaaaauggacaauuuccaaagggguuauuauauggaaaugagucauuuugacuuuaaacuucaaaauuuucuaauuggcuaauauuugauaugcau

		C17475153.Lu0910.pre-miRNA:162.miRNA:878		empty_scaffold				uuugaaauuuuuugauuuucu		03-LUSBE1NG-RP-079_F04_30OCT2006_022		unknown		n/a		unknown		2		19.539		1		21		124		144		UUUGAAAUUUUUUGAUUUUCU		GGGGAACCAAAAAAUUUCAAA		Cleavage		C17475153.Lu0910.pre-miRNA:162		184		empty_scaffold						C17475153		1		184		ggaauuaaaauugugaaaccuugauuuuuuggcauuccaaacaugcaugccuaauauuagcugauuugaaauuuuuugauuuucuuguaaaaauggacaauuuccaaagggguuauuauauggaaaugagucauuuugacuuuaaacuucaaaauuuucuaauuggcuaauauuugauaugcau

		C17475153.Lu0910.pre-miRNA:162.miRNA:878		empty_scaffold				uuugaaauuuuuugauuuucu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		21.392		1		20		461		480		UUUGAAAUUUUUUGAUUUUC		GAAAAUUAAAAAAUUUCAAA		Cleavage		C17475153.Lu0910.pre-miRNA:162		184		empty_scaffold						C17475153		1		184		ggaauuaaaauugugaaaccuugauuuuuuggcauuccaaacaugcaugccuaauauuagcugauuugaaauuuuuugauuuucuuguaaaaauggacaauuuccaaagggguuauuauauggaaaugagucauuuugacuuuaaacuucaaaauuuucuaauuggcuaauauuugauaugcau

		C17475153.Lu0910.pre-miRNA:163.miRNA:882		empty_scaffold				auuugaaauuuuuugauuuuc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		21.474		1		21		461		481		AUUUGAAAUUUUUUGAUUUUC		GAAAAUUAAAAAAUUUCAAAU		Cleavage		C17475153.Lu0910.pre-miRNA:163		184		empty_scaffold						C17475153		1		184		ggaauuaaaauugugaaaccuugauuuuuuggcauuccaaacaugcaugccuaauauuagcugauuugaaauuuuuugauuuucuuguaaaaauggacaauuuccaaagggguuauuauauggaaaugagucauuuugacuuuaaacuucaaaauuuucuaauuggcuaauauuugauaugcau

		C17475153.Lu0910.pre-miRNA:163.miRNA:883		empty_scaffold				uugaaauuuuuugauuuucuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		22.515		1		21		459		479		UUGAAAUUUUUUGAUUUUCUU		AUGAAAAUUAAAAAAUUUCAA		Cleavage		C17475153.Lu0910.pre-miRNA:163		184		empty_scaffold						C17475153		1		184		ggaauuaaaauugugaaaccuugauuuuuuggcauuccaaacaugcaugccuaauauuagcugauuugaaauuuuuugauuuucuuguaaaaauggacaauuuccaaagggguuauuauauggaaaugagucauuuugacuuuaaacuucaaaauuuucuaauuggcuaauauuugauaugcau

		C17475153.Lu0910.pre-miRNA:163.miRNA:884		empty_scaffold				uuugaaauuuuuugauuuucu		03-LUSBE1NG-RP-079_F04_30OCT2006_022		unknown		n/a		unknown		2		19.539		1		21		124		144		UUUGAAAUUUUUUGAUUUUCU		GGGGAACCAAAAAAUUUCAAA		Cleavage		C17475153.Lu0910.pre-miRNA:163		184		empty_scaffold						C17475153		1		184		ggaauuaaaauugugaaaccuugauuuuuuggcauuccaaacaugcaugccuaauauuagcugauuugaaauuuuuugauuuucuuguaaaaauggacaauuuccaaagggguuauuauauggaaaugagucauuuugacuuuaaacuucaaaauuuucuaauuggcuaauauuugauaugcau

		C17475153.Lu0910.pre-miRNA:163.miRNA:884		empty_scaffold				uuugaaauuuuuugauuuucu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		21.392		1		20		461		480		UUUGAAAUUUUUUGAUUUUC		GAAAAUUAAAAAAUUUCAAA		Cleavage		C17475153.Lu0910.pre-miRNA:163		184		empty_scaffold						C17475153		1		184		ggaauuaaaauugugaaaccuugauuuuuuggcauuccaaacaugcaugccuaauauuagcugauuugaaauuuuuugauuuucuuguaaaaauggacaauuuccaaagggguuauuauauggaaaugagucauuuugacuuuaaacuucaaaauuuucuaauuggcuaauauuugauaugcau

		C17487815.Lu0910.pre-miRNA:169.miRNA:920		empty_scaffold				uuuagucauuuccaacaugca		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		20.112		1		21		426		446		UUUAGUCAUUUCCAACAUGCA		UGCAUGUUGGCAAUGGCUAAA		Translation		C17487815.Lu0910.pre-miRNA:169		188		empty_scaffold						C17487815		1		188		auuuuuuagucauuuccaacaugcauguugaguauuagucgauuucaauuuuuugaaauuuucucaagaaaauggucaauuuccauagguguucuccuuuagaaauugauaauuuugauaugaaaauuaaauuuuucacacuggcuaauauuugacacucauguugggaaugguuaaaaauagagguu

		C17487815.Lu0910.pre-miRNA:169.miRNA:920		empty_scaffold				uuuagucauuuccaacaugca		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		18.274		1		21		175		195		UUUAGUCAUUUCCAACAUGCA		UCCAUGUUGGAAAUGGUUAAA		Cleavage		C17487815.Lu0910.pre-miRNA:169		188		empty_scaffold						C17487815		1		188		auuuuuuagucauuuccaacaugcauguugaguauuagucgauuucaauuuuuugaaauuuucucaagaaaauggucaauuuccauagguguucuccuuuagaaauugauaauuuugauaugaaaauuaaauuuuucacacuggcuaauauuugacacucauguugggaaugguuaaaaauagagguu

		C17487815.Lu0910.pre-miRNA:169.miRNA:921		empty_scaffold				uuagucauuuccaacaugcau		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		20.109		1		21		425		445		UUAGUCAUUUCCAACAUGCAU		AUGCAUGUUGGCAAUGGCUAA		Translation		C17487815.Lu0910.pre-miRNA:169		188		empty_scaffold						C17487815		1		188		auuuuuuagucauuuccaacaugcauguugaguauuagucgauuucaauuuuuugaaauuuucucaagaaaauggucaauuuccauagguguucuccuuuagaaauugauaauuuugauaugaaaauuaaauuuuucacacuggcuaauauuugacacucauguugggaaugguuaaaaauagagguu

		C17487815.Lu0910.pre-miRNA:169.miRNA:921		empty_scaffold				uuagucauuuccaacaugcau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		18.532		1		21		174		194		UUAGUCAUUUCCAACAUGCAU		AUCCAUGUUGGAAAUGGUUAA		Cleavage		C17487815.Lu0910.pre-miRNA:169		188		empty_scaffold						C17487815		1		188		auuuuuuagucauuuccaacaugcauguugaguauuagucgauuucaauuuuuugaaauuuucucaagaaaauggucaauuuccauagguguucuccuuuagaaauugauaauuuugauaugaaaauuaaauuuuucacacuggcuaauauuugacacucauguugggaaugguuaaaaauagagguu

		C17519853.Lu0910.pre-miRNA:178.miRNA:970		empty_scaffold				uuuuuccaaauuauggucguu		Contig6041		unknown		K06892		unknown		2		12.524		1		20		39		58		UUUUUCCAAAUUAUGGUCGU		ACAUCCAUAAUUUGGAAAAA		Cleavage		C17519853.Lu0910.pre-miRNA:178		198		empty_scaffold						C17519853		1		198		cuuuucaaagauaauaucauuagucuuucuuuuuccaaauuauggucguuuaugugaacgagacugaacuaauucacuuucaugugaacauauccuaaccuaguucccuauauuugaacuaguucagacaacguucauauaaacggacauagcuuuaaaaagaaaagguuuuaacacucagaaacccguguauaagua

		C17519853.Lu0910.pre-miRNA:178.miRNA:972		empty_scaffold				uucuuuuuccaaauuaugguc		Contig10349		unknown		n/a		unknown		2		18.795		1		20		370		389		UUCUUUUUCCAAAUUAUGGU		ACAAUAAUUUGGAAGAAGGA		Cleavage		C17519853.Lu0910.pre-miRNA:178		198		empty_scaffold						C17519853		1		198		cuuuucaaagauaauaucauuagucuuucuuuuuccaaauuauggucguuuaugugaacgagacugaacuaauucacuuucaugugaacauauccuaaccuaguucccuauauuugaacuaguucagacaacguucauauaaacggacauagcuuuaaaaagaaaagguuuuaacacucagaaacccguguauaagua

		C17519853.Lu0910.pre-miRNA:179.miRNA:976		empty_scaffold				uuuuuccaaauuauggucguu		Contig6041		unknown		K06892		unknown		2		12.524		1		20		39		58		UUUUUCCAAAUUAUGGUCGU		ACAUCCAUAAUUUGGAAAAA		Cleavage		C17519853.Lu0910.pre-miRNA:179		198		empty_scaffold						C17519853		1		198		cuuuucaaagauaauaucauuagucuuucuuuuuccaaauuauggucguuuaugugaacgagacugaacuaauucacuuucaugugaacauauccuaaccuaguucccuauauuugaacuaguucagacaacguucauauaaacggacauagcuuuaaaaagaaaagguuuuaacacucagaaacccguguauaagua

		C17519853.Lu0910.pre-miRNA:179.miRNA:978		empty_scaffold				uucuuuuuccaaauuaugguc		Contig10349		unknown		n/a		unknown		2		18.795		1		20		370		389		UUCUUUUUCCAAAUUAUGGU		ACAAUAAUUUGGAAGAAGGA		Cleavage		C17519853.Lu0910.pre-miRNA:179		198		empty_scaffold						C17519853		1		198		cuuuucaaagauaauaucauuagucuuucuuuuuccaaauuauggucguuuaugugaacgagacugaacuaauucacuuucaugugaacauauccuaaccuaguucccuauauuugaacuaguucagacaacguucauauaaacggacauagcuuuaaaaagaaaagguuuuaacacucagaaacccguguauaagua

		C17680723.Lu0910.pre-miRNA:215.miRNA:1195		empty_scaffold				guguguuuauauauacauacc		Contig14047		unknown		n/a		unknown		2		24.571		1		20		491		510		GUGUGUUUAUAUAUACAUAC		GUGUGUAUAUAUAUACACAC		Cleavage		C17680723.Lu0910.pre-miRNA:215		274		empty_scaffold						C17680723		1		274		auugaugaaucuuuuuguuuuuauuuuuauaacggugaucauacccaguguccguuuuuguguccaucgcauguuucaaaguguguuuauauauacauaccauauguuauauuuugcaauauuuuugagugacauuuuuuuauauguuauucaaauuauuaucugauugacguacauacauuuauuuauauagacauaauugaagcauaacaucucauuugaauaagauauaugaguaauuuauauuaauuauuguugccaauuuuuaucauca

		C17714627.Lu0910.pre-miRNA:220.miRNA:1223		empty_scaffold				acaaagagaugaaaaauguca		Contig1217		unknown		n/a		unknown		1		21.559		1		21		831		851		ACAAAGAGAUGAAAAAUGUCA		UGACAUUUUUUGUCUCUUUGU		Cleavage		C17714627.Lu0910.pre-miRNA:220		297		empty_scaffold						C17714627		1		297		aaaucaguguacaaagagaugaaaaaugucagcaccaaaaaaaugcaucggaaccuaaguaauaagcaaggugaaaaucagguuuuaaucuccuauuaaugugcuuuauggugggcagacgagggugugacaaauuugauaggucaaugucaucgcuucaaccuaauaaaaauaaggugggaagaggcuucuaggaaaauucacuucuguaacacugaggcuaucuucagguuaugcagaagcugauugaugcauuuuuuugcacuuucugucauuccuuaugauuuguuuucugau

		C17714627.Lu0910.pre-miRNA:220.miRNA:1224		empty_scaffold				aaagagaugaaaaaugucagc		Contig12009		unknown		n/a		unknown		1.5		13.116		1		20		907		926		AAAGAGAUGAAAAAUGUCAG		CUGACAUUUAUUAUCUCUUU		Translation		C17714627.Lu0910.pre-miRNA:220		297		empty_scaffold						C17714627		1		297		aaaucaguguacaaagagaugaaaaaugucagcaccaaaaaaaugcaucggaaccuaaguaauaagcaaggugaaaaucagguuuuaaucuccuauuaaugugcuuuauggugggcagacgagggugugacaaauuugauaggucaaugucaucgcuucaaccuaauaaaaauaaggugggaagaggcuucuaggaaaauucacuucuguaacacugaggcuaucuucagguuaugcagaagcugauugaugcauuuuuuugcacuuucugucauuccuuaugauuuguuuucugau

		C17714627.Lu0910.pre-miRNA:220.miRNA:1224		empty_scaffold				aaagagaugaaaaaugucagc		Contig1217		unknown		n/a		unknown		1.5		21.649		1		21		829		849		AAAGAGAUGAAAAAUGUCAGC		GUUGACAUUUUUUGUCUCUUU		Cleavage		C17714627.Lu0910.pre-miRNA:220		297		empty_scaffold						C17714627		1		297		aaaucaguguacaaagagaugaaaaaugucagcaccaaaaaaaugcaucggaaccuaaguaauaagcaaggugaaaaucagguuuuaaucuccuauuaaugugcuuuauggugggcagacgagggugugacaaauuugauaggucaaugucaucgcuucaaccuaauaaaaauaaggugggaagaggcuucuaggaaaauucacuucuguaacacugaggcuaucuucagguuaugcagaagcugauugaugcauuuuuuugcacuuucugucauuccuuaugauuuguuuucugau

		C17714627.Lu0910.pre-miRNA:220.miRNA:1225		empty_scaffold				uacaaagagaugaaaaauguc		Contig1217		unknown		n/a		unknown		1		21.618		1		21		832		852		UACAAAGAGAUGAAAAAUGUC		GACAUUUUUUGUCUCUUUGUA		Cleavage		C17714627.Lu0910.pre-miRNA:220		297		empty_scaffold						C17714627		1		297		aaaucaguguacaaagagaugaaaaaugucagcaccaaaaaaaugcaucggaaccuaaguaauaagcaaggugaaaaucagguuuuaaucuccuauuaaugugcuuuauggugggcagacgagggugugacaaauuugauaggucaaugucaucgcuucaaccuaauaaaaauaaggugggaagaggcuucuaggaaaauucacuucuguaacacugaggcuaucuucagguuaugcagaagcugauugaugcauuuuuuugcacuuucugucauuccuuaugauuuguuuucugau

		C17714627.Lu0910.pre-miRNA:220.miRNA:1225		empty_scaffold				uacaaagagaugaaaaauguc		LUSTC1NG-RP-157_B12_12MAR2007_094		unknown		n/a		unknown		1.5		10.09		1		20		96		115		UACAAAGAGAUGAAAAAUGU		ACAUUUUUCACUUCUUUGUA		Translation		C17714627.Lu0910.pre-miRNA:220		297		empty_scaffold						C17714627		1		297		aaaucaguguacaaagagaugaaaaaugucagcaccaaaaaaaugcaucggaaccuaaguaauaagcaaggugaaaaucagguuuuaaucuccuauuaaugugcuuuauggugggcagacgagggugugacaaauuugauaggucaaugucaucgcuucaaccuaauaaaaauaaggugggaagaggcuucuaggaaaauucacuucuguaacacugaggcuaucuucagguuaugcagaagcugauugaugcauuuuuuugcacuuucugucauuccuuaugauuuguuuucugau

		C17714627.Lu0910.pre-miRNA:220.miRNA:1227		empty_scaffold				aagagaugaaaaaugucagca		Contig1217		unknown		n/a		unknown		1.5		21.586		1		20		829		848		AAGAGAUGAAAAAUGUCAGC		GUUGACAUUUUUUGUCUCUU		Cleavage		C17714627.Lu0910.pre-miRNA:220		297		empty_scaffold						C17714627		1		297		aaaucaguguacaaagagaugaaaaaugucagcaccaaaaaaaugcaucggaaccuaaguaauaagcaaggugaaaaucagguuuuaaucuccuauuaaugugcuuuauggugggcagacgagggugugacaaauuugauaggucaaugucaucgcuucaaccuaauaaaaauaaggugggaagaggcuucuaggaaaauucacuucuguaacacugaggcuaucuucagguuaugcagaagcugauugaugcauuuuuuugcacuuucugucauuccuuaugauuuguuuucugau

		C17714627.Lu0910.pre-miRNA:220.miRNA:1228		empty_scaffold				guguacaaagagaugaaaaau		Contig1158		unknown		n/a		unknown		2		1.967		1		20		169		188		GUGUACAAAGAGAUGAAAAA		UUUUUUAUCUUUAUGUACAC		Cleavage		C17714627.Lu0910.pre-miRNA:220		297		empty_scaffold						C17714627		1		297		aaaucaguguacaaagagaugaaaaaugucagcaccaaaaaaaugcaucggaaccuaaguaauaagcaaggugaaaaucagguuuuaaucuccuauuaaugugcuuuauggugggcagacgagggugugacaaauuugauaggucaaugucaucgcuucaaccuaauaaaaauaaggugggaagaggcuucuaggaaaauucacuucuguaacacugaggcuaucuucagguuaugcagaagcugauugaugcauuuuuuugcacuuucugucauuccuuaugauuuguuuucugau

		C17742301.Lu0910.pre-miRNA:224.miRNA:1250		empty_scaffold				uuucuuuuucaaaguuaugau		LUSHE1AD-RP-307_M08_16JUN2008_020		unknown		n/a		unknown		2		11.285		1		21		12		32		UUUCUUUUUCAAAGUUAUGAU		AUCAUAGCUAUGAAAAAGAAG		Cleavage		C17742301.Lu0910.pre-miRNA:224		319		empty_scaffold						C17742301		1		319		ugauguuuauauuuuuaacuucacuuacuuuuuauauuguuuugaauugagaacaaauuuuuuuuuuauuuucccuuccucucaaagauaauaucauuagucuuucuuuuucaaaguuaugaucguuuaugugaacgggccugaacuaguucacuuucaugugaauauauccuaaccuaguucacuauauuugaugacguccugucuuccaagcaggucauacuacuuucacaugaaagugaacuaguucagacaacauucauauaaacagacauaacucuggaaagaaaagguucaacacuuagaaaucuuuauauaa

		C17742301.Lu0910.pre-miRNA:224.miRNA:1251		empty_scaffold				gaacuaguucacuuucaugug		LUSGC1NG-RP-077_D01_24JAN2007_009		REV1; DNA repair protein REV1 [EC:2.7.7.-]		K03515		ko03460 Fanconi anemia pathway (1)		1.5		17.485		1		20		172		191		GAACUAGUUCACUUUCAUGU		ACAAGAAAGUGAACUGGUUC		Cleavage		C17742301.Lu0910.pre-miRNA:224		319		empty_scaffold						C17742301		1		319		ugauguuuauauuuuuaacuucacuuacuuuuuauauuguuuugaauugagaacaaauuuuuuuuuuauuuucccuuccucucaaagauaauaucauuagucuuucuuuuucaaaguuaugaucguuuaugugaacgggccugaacuaguucacuuucaugugaauauauccuaaccuaguucacuauauuugaugacguccugucuuccaagcaggucauacuacuuucacaugaaagugaacuaguucagacaacauucauauaaacagacauaacucuggaaagaaaagguucaacacuuagaaaucuuuauauaa

		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1313		empty_scaffold				auuugucucuguagcuacuuu		Contig2336		unknown		n/a		unknown		2		17.409		1		21		958		978		AUUUGUCUCUGUAGCUACUUU		AAAGUAGCUAAAGAGAUAAGU		Translation		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235		371		empty_scaffold						C17798091		1		371		aguuucgucuucuggggcgccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuuuagggaucccacucgaguccggcaagaucuuaucagcacuugcaacuuucaggguucuucaagagcccauuuacaaucucccugacacaauuuccauguugguucagaugaaaguuucgcuggacaggauaguaucguucuuacgucuugaugacuugccggaugauguggugaagagucuuccuagagaagcuucugauacugcuauugagauaguugauggggcuuucucaugggauucuucuuuaccaaaccccacuuuacgagauauuaaucucaagguguuguguggaaugaagguugcugu

		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1313		empty_scaffold				auuugucucuguagcuacuuu		Contig5766		unknown		n/a		unknown		2		17.409		1		21		561		581		AUUUGUCUCUGUAGCUACUUU		AAAGUAGCUAAAGAGAUAAGU		Translation		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235		371		empty_scaffold						C17798091		1		371		aguuucgucuucuggggcgccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuuuagggaucccacucgaguccggcaagaucuuaucagcacuugcaacuuucaggguucuucaagagcccauuuacaaucucccugacacaauuuccauguugguucagaugaaaguuucgcuggacaggauaguaucguucuuacgucuugaugacuugccggaugauguggugaagagucuuccuagagaagcuucugauacugcuauugagauaguugauggggcuuucucaugggauucuucuuuaccaaaccccacuuuacgagauauuaaucucaagguguuguguggaaugaagguugcugu

		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1313		empty_scaffold				auuugucucuguagcuacuuu		Contig88		unknown		n/a		unknown		2		16.533		1		21		1122		1142		AUUUGUCUCUGUAGCUACUUU		AAAGUAGCUAAAGAGAUAAGU		Translation		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235		371		empty_scaffold						C17798091		1		371		aguuucgucuucuggggcgccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuuuagggaucccacucgaguccggcaagaucuuaucagcacuugcaacuuucaggguucuucaagagcccauuuacaaucucccugacacaauuuccauguugguucagaugaaaguuucgcuggacaggauaguaucguucuuacgucuugaugacuugccggaugauguggugaagagucuuccuagagaagcuucugauacugcuauugagauaguugauggggcuuucucaugggauucuucuuuaccaaaccccacuuuacgagauauuaaucucaagguguuguguggaaugaagguugcugu

		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1313		empty_scaffold				auuugucucuguagcuacuuu		Contig88		unknown		n/a		unknown		2		16.743		1		21		377		397		AUUUGUCUCUGUAGCUACUUU		AAAGUAGCUAAAGAGAUAAGU		Translation		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235		371		empty_scaffold						C17798091		1		371		aguuucgucuucuggggcgccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuuuagggaucccacucgaguccggcaagaucuuaucagcacuugcaacuuucaggguucuucaagagcccauuuacaaucucccugacacaauuuccauguugguucagaugaaaguuucgcuggacaggauaguaucguucuuacgucuugaugacuugccggaugauguggugaagagucuuccuagagaagcuucugauacugcuauugagauaguugauggggcuuucucaugggauucuucuuuaccaaaccccacuuuacgagauauuaaucucaagguguuguguggaaugaagguugcugu

		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1313		empty_scaffold				auuugucucuguagcuacuuu		LUSES1AD_Contig146		unknown		n/a		unknown		2		17.409		1		21		469		489		AUUUGUCUCUGUAGCUACUUU		AAAGUAGCUAAAGAGAUAAGU		Translation		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235		371		empty_scaffold						C17798091		1		371		aguuucgucuucuggggcgccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuuuagggaucccacucgaguccggcaagaucuuaucagcacuugcaacuuucaggguucuucaagagcccauuuacaaucucccugacacaauuuccauguugguucagaugaaaguuucgcuggacaggauaguaucguucuuacgucuugaugacuugccggaugauguggugaagagucuuccuagagaagcuucugauacugcuauugagauaguugauggggcuuucucaugggauucuucuuuaccaaaccccacuuuacgagauauuaaucucaagguguuguguggaaugaagguugcugu

		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1318		empty_scaffold				uuugucucuguagcuacuuuc		Contig2336		unknown		n/a		unknown		2		17.41		1		21		957		977		UUUGUCUCUGUAGCUACUUUC		GAAAGUAGCUAAAGAGAUAAG		Translation		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235		371		empty_scaffold						C17798091		1		371		aguuucgucuucuggggcgccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuuuagggaucccacucgaguccggcaagaucuuaucagcacuugcaacuuucaggguucuucaagagcccauuuacaaucucccugacacaauuuccauguugguucagaugaaaguuucgcuggacaggauaguaucguucuuacgucuugaugacuugccggaugauguggugaagagucuuccuagagaagcuucugauacugcuauugagauaguugauggggcuuucucaugggauucuucuuuaccaaaccccacuuuacgagauauuaaucucaagguguuguguggaaugaagguugcugu

		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1318		empty_scaffold				uuugucucuguagcuacuuuc		Contig5766		unknown		n/a		unknown		2		17.41		1		21		560		580		UUUGUCUCUGUAGCUACUUUC		GAAAGUAGCUAAAGAGAUAAG		Translation		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235		371		empty_scaffold						C17798091		1		371		aguuucgucuucuggggcgccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuuuagggaucccacucgaguccggcaagaucuuaucagcacuugcaacuuucaggguucuucaagagcccauuuacaaucucccugacacaauuuccauguugguucagaugaaaguuucgcuggacaggauaguaucguucuuacgucuugaugacuugccggaugauguggugaagagucuuccuagagaagcuucugauacugcuauugagauaguugauggggcuuucucaugggauucuucuuuaccaaaccccacuuuacgagauauuaaucucaagguguuguguggaaugaagguugcugu

		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1318		empty_scaffold				uuugucucuguagcuacuuuc		Contig88		unknown		n/a		unknown		2		16.417		1		21		1121		1141		UUUGUCUCUGUAGCUACUUUC		GAAAGUAGCUAAAGAGAUAAG		Translation		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235		371		empty_scaffold						C17798091		1		371		aguuucgucuucuggggcgccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuuuagggaucccacucgaguccggcaagaucuuaucagcacuugcaacuuucaggguucuucaagagcccauuuacaaucucccugacacaauuuccauguugguucagaugaaaguuucgcuggacaggauaguaucguucuuacgucuugaugacuugccggaugauguggugaagagucuuccuagagaagcuucugauacugcuauugagauaguugauggggcuuucucaugggauucuucuuuaccaaaccccacuuuacgagauauuaaucucaagguguuguguggaaugaagguugcugu

		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1318		empty_scaffold				uuugucucuguagcuacuuuc		Contig88		unknown		n/a		unknown		2		16.739		1		21		376		396		UUUGUCUCUGUAGCUACUUUC		GAAAGUAGCUAAAGAGAUAAG		Translation		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235		371		empty_scaffold						C17798091		1		371		aguuucgucuucuggggcgccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuuuagggaucccacucgaguccggcaagaucuuaucagcacuugcaacuuucaggguucuucaagagcccauuuacaaucucccugacacaauuuccauguugguucagaugaaaguuucgcuggacaggauaguaucguucuuacgucuugaugacuugccggaugauguggugaagagucuuccuagagaagcuucugauacugcuauugagauaguugauggggcuuucucaugggauucuucuuuaccaaaccccacuuuacgagauauuaaucucaagguguuguguggaaugaagguugcugu

		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1318		empty_scaffold				uuugucucuguagcuacuuuc		LUSES1AD_Contig146		unknown		n/a		unknown		2		17.41		1		21		468		488		UUUGUCUCUGUAGCUACUUUC		GAAAGUAGCUAAAGAGAUAAG		Translation		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:235		371		empty_scaffold						C17798091		1		371		aguuucgucuucuggggcgccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuuuagggaucccacucgaguccggcaagaucuuaucagcacuugcaacuuucaggguucuucaagagcccauuuacaaucucccugacacaauuuccauguugguucagaugaaaguuucgcuggacaggauaguaucguucuuacgucuugaugacuugccggaugauguggugaagagucuuccuagagaagcuucugauacugcuauugagauaguugauggggcuuucucaugggauucuucuuuaccaaaccccacuuuacgagauauuaaucucaagguguuguguggaaugaagguugcugu

		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236.miRNA:1319		empty_scaffold				auuugucucuguagcuacuuu		Contig2336		unknown		n/a		unknown		2		17.409		1		21		958		978		AUUUGUCUCUGUAGCUACUUU		AAAGUAGCUAAAGAGAUAAGU		Translation		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236		371		empty_scaffold						C17798091		1		371		aguuucgucuucuggggcgccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuuuagggaucccacucgaguccggcaagaucuuaucagcacuugcaacuuucaggguucuucaagagcccauuuacaaucucccugacacaauuuccauguugguucagaugaaaguuucgcuggacaggauaguaucguucuuacgucuugaugacuugccggaugauguggugaagagucuuccuagagaagcuucugauacugcuauugagauaguugauggggcuuucucaugggauucuucuuuaccaaaccccacuuuacgagauauuaaucucaagguguuguguggaaugaagguugcugu

		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236.miRNA:1319		empty_scaffold				auuugucucuguagcuacuuu		Contig5766		unknown		n/a		unknown		2		17.409		1		21		561		581		AUUUGUCUCUGUAGCUACUUU		AAAGUAGCUAAAGAGAUAAGU		Translation		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236		371		empty_scaffold						C17798091		1		371		aguuucgucuucuggggcgccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuuuagggaucccacucgaguccggcaagaucuuaucagcacuugcaacuuucaggguucuucaagagcccauuuacaaucucccugacacaauuuccauguugguucagaugaaaguuucgcuggacaggauaguaucguucuuacgucuugaugacuugccggaugauguggugaagagucuuccuagagaagcuucugauacugcuauugagauaguugauggggcuuucucaugggauucuucuuuaccaaaccccacuuuacgagauauuaaucucaagguguuguguggaaugaagguugcugu

		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236.miRNA:1319		empty_scaffold				auuugucucuguagcuacuuu		Contig88		unknown		n/a		unknown		2		16.533		1		21		1122		1142		AUUUGUCUCUGUAGCUACUUU		AAAGUAGCUAAAGAGAUAAGU		Translation		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236		371		empty_scaffold						C17798091		1		371		aguuucgucuucuggggcgccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuuuagggaucccacucgaguccggcaagaucuuaucagcacuugcaacuuucaggguucuucaagagcccauuuacaaucucccugacacaauuuccauguugguucagaugaaaguuucgcuggacaggauaguaucguucuuacgucuugaugacuugccggaugauguggugaagagucuuccuagagaagcuucugauacugcuauugagauaguugauggggcuuucucaugggauucuucuuuaccaaaccccacuuuacgagauauuaaucucaagguguuguguggaaugaagguugcugu

		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236.miRNA:1319		empty_scaffold				auuugucucuguagcuacuuu		Contig88		unknown		n/a		unknown		2		16.743		1		21		377		397		AUUUGUCUCUGUAGCUACUUU		AAAGUAGCUAAAGAGAUAAGU		Translation		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236		371		empty_scaffold						C17798091		1		371		aguuucgucuucuggggcgccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuuuagggaucccacucgaguccggcaagaucuuaucagcacuugcaacuuucaggguucuucaagagcccauuuacaaucucccugacacaauuuccauguugguucagaugaaaguuucgcuggacaggauaguaucguucuuacgucuugaugacuugccggaugauguggugaagagucuuccuagagaagcuucugauacugcuauugagauaguugauggggcuuucucaugggauucuucuuuaccaaaccccacuuuacgagauauuaaucucaagguguuguguggaaugaagguugcugu

		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236.miRNA:1319		empty_scaffold				auuugucucuguagcuacuuu		LUSES1AD_Contig146		unknown		n/a		unknown		2		17.409		1		21		469		489		AUUUGUCUCUGUAGCUACUUU		AAAGUAGCUAAAGAGAUAAGU		Translation		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236		371		empty_scaffold						C17798091		1		371		aguuucgucuucuggggcgccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuuuagggaucccacucgaguccggcaagaucuuaucagcacuugcaacuuucaggguucuucaagagcccauuuacaaucucccugacacaauuuccauguugguucagaugaaaguuucgcuggacaggauaguaucguucuuacgucuugaugacuugccggaugauguggugaagagucuuccuagagaagcuucugauacugcuauugagauaguugauggggcuuucucaugggauucuucuuuaccaaaccccacuuuacgagauauuaaucucaagguguuguguggaaugaagguugcugu

		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236.miRNA:1324		empty_scaffold				uuugucucuguagcuacuuuc		Contig2336		unknown		n/a		unknown		2		17.41		1		21		957		977		UUUGUCUCUGUAGCUACUUUC		GAAAGUAGCUAAAGAGAUAAG		Translation		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236		371		empty_scaffold						C17798091		1		371		aguuucgucuucuggggcgccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuuuagggaucccacucgaguccggcaagaucuuaucagcacuugcaacuuucaggguucuucaagagcccauuuacaaucucccugacacaauuuccauguugguucagaugaaaguuucgcuggacaggauaguaucguucuuacgucuugaugacuugccggaugauguggugaagagucuuccuagagaagcuucugauacugcuauugagauaguugauggggcuuucucaugggauucuucuuuaccaaaccccacuuuacgagauauuaaucucaagguguuguguggaaugaagguugcugu

		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236.miRNA:1324		empty_scaffold				uuugucucuguagcuacuuuc		Contig5766		unknown		n/a		unknown		2		17.41		1		21		560		580		UUUGUCUCUGUAGCUACUUUC		GAAAGUAGCUAAAGAGAUAAG		Translation		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236		371		empty_scaffold						C17798091		1		371		aguuucgucuucuggggcgccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuuuagggaucccacucgaguccggcaagaucuuaucagcacuugcaacuuucaggguucuucaagagcccauuuacaaucucccugacacaauuuccauguugguucagaugaaaguuucgcuggacaggauaguaucguucuuacgucuugaugacuugccggaugauguggugaagagucuuccuagagaagcuucugauacugcuauugagauaguugauggggcuuucucaugggauucuucuuuaccaaaccccacuuuacgagauauuaaucucaagguguuguguggaaugaagguugcugu

		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236.miRNA:1324		empty_scaffold				uuugucucuguagcuacuuuc		Contig88		unknown		n/a		unknown		2		16.417		1		21		1121		1141		UUUGUCUCUGUAGCUACUUUC		GAAAGUAGCUAAAGAGAUAAG		Translation		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236		371		empty_scaffold						C17798091		1		371		aguuucgucuucuggggcgccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuuuagggaucccacucgaguccggcaagaucuuaucagcacuugcaacuuucaggguucuucaagagcccauuuacaaucucccugacacaauuuccauguugguucagaugaaaguuucgcuggacaggauaguaucguucuuacgucuugaugacuugccggaugauguggugaagagucuuccuagagaagcuucugauacugcuauugagauaguugauggggcuuucucaugggauucuucuuuaccaaaccccacuuuacgagauauuaaucucaagguguuguguggaaugaagguugcugu

		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236.miRNA:1324		empty_scaffold				uuugucucuguagcuacuuuc		Contig88		unknown		n/a		unknown		2		16.739		1		21		376		396		UUUGUCUCUGUAGCUACUUUC		GAAAGUAGCUAAAGAGAUAAG		Translation		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236		371		empty_scaffold						C17798091		1		371		aguuucgucuucuggggcgccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuuuagggaucccacucgaguccggcaagaucuuaucagcacuugcaacuuucaggguucuucaagagcccauuuacaaucucccugacacaauuuccauguugguucagaugaaaguuucgcuggacaggauaguaucguucuuacgucuugaugacuugccggaugauguggugaagagucuuccuagagaagcuucugauacugcuauugagauaguugauggggcuuucucaugggauucuucuuuaccaaaccccacuuuacgagauauuaaucucaagguguuguguggaaugaagguugcugu

		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236.miRNA:1324		empty_scaffold				uuugucucuguagcuacuuuc		LUSES1AD_Contig146		unknown		n/a		unknown		2		17.41		1		21		468		488		UUUGUCUCUGUAGCUACUUUC		GAAAGUAGCUAAAGAGAUAAG		Translation		C17798091.Lu0910.pre-miRNA:236		371		empty_scaffold						C17798091		1		371		aguuucgucuucuggggcgccccuacauuugucucuguagcuacuuucgguacauguaugcuuuuagggaucccacucgaguccggcaagaucuuaucagcacuugcaacuuucaggguucuucaagagcccauuuacaaucucccugacacaauuuccauguugguucagaugaaaguuucgcuggacaggauaguaucguucuuacgucuugaugacuugccggaugauguggugaagagucuuccuagagaagcuucugauacugcuauugagauaguugauggggcuuucucaugggauucuucuuuaccaaaccccacuuuacgagauauuaaucucaagguguuguguggaaugaagguugcugu

		C17871890.Lu0910.pre-miRNA:240.miRNA:1347		empty_scaffold				ugugaacuguguaacuuuuau		Contig7430		GID1; gibberellin receptor GID1 [EC:3.-.-.-]		K14493		ko04075 Plant hormone signal transduction (1)		2		12.691		1		21		435		455		UGUGAACUGUGUAACUUUUAU		GUAAAAGUUCCAAAGUUCACA		Translation		C17871890.Lu0910.pre-miRNA:240		466		empty_scaffold						C17871890		1		466		uucauguggcauaguggaaguguacauuaauaagguguaaagugcaaggagaaguguggaagcgcaccauacaaauauguauuauguauauuggaacugcaauguaccauggugccuggucgauagagugcaugguggaagugcauuguaccauugugaacuguguaacuuuuauaguggaauuucaccauaccaagcucgaucgugcaaaguagaagugcaucauucuaaguuguaugguggauagugcauggucgaagugcaucauagaagcugcacugugcauagugguaaaguacuauacuauugugcauaaugcauggugcaaugcaucauaccaaggacacggugcauguucaaauuacaccauaugaagaagcauaguccaagguaaaugguggaagugcacuauagcuaggugcauugugcauaguggcaaugcacuauaacaagguguacggugcau

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1349		inside		g46976		aagaaauggaggauggcgacg		03-LUSEN1NG-RP-204_E11_05JUN2007_087		unknown		n/a		unknown		3		12.538		1		20		213		232		AAGAAAUGGAGGAUGGCGAC		AUUCCCAUCUUCCAUUUCUU		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1349		inside		g46976		aagaaauggaggauggcgacg		Contig3977		unknown		n/a		unknown		3		9.165		1		21		544		564		AAGAAAUGGAGGAUGGCGACG		UGUCCCCCUCUUCCGUUUCUU		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1349		inside		g46976		aagaaauggaggauggcgacg		Contig4419		unknown		n/a		unknown		2.5		14.319		1		21		667		687		AAGAAAUGGAGGAUGGCGACG		CAUCGCCGGCCUCCAUUUCUU		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1349		inside		g46976		aagaaauggaggauggcgacg		LUSEN1NG-RP-253_H09_14NOV2007_065		unknown		n/a		unknown		2.5		14.691		1		21		633		653		AAGAAAUGGAGGAUGGCGACG		CAUCGCCGGCCUCCAUUUCUU		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1349		inside		g46976		aagaaauggaggauggcgacg		LUSST1AD-RP-001_D07_16JULY2008_057		unknown		n/a		unknown		3		16.175		1		21		322		342		AAGAAAUGGAGGAUGGCGACG		UGUCCCCUUCUUCCGUUUCUU		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1350		inside		g46976		gaaauggaggauggcgacgaa		LUSGE1NG-RP-028_G10_22FEB2007_068		unknown		K06949		unknown		3		12.214		1		20		221		240		GAAAUGGAGGAUGGCGACGA		UCGUCAUCAUCCUCCACUUC		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1350		inside		g46976		gaaauggaggauggcgacgaa		03-LUSEN1NG-RP-085_E09_11MAR2007_071		unknown		K14765		unknown		3		8.635		1		20		641		660		GAAAUGGAGGAUGGCGACGA		UUGUCAUUAUCCUCCAUUUU		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1350		inside		g46976		gaaauggaggauggcgacgaa		03-LUSEN1NG-RP-139_H09_23MAR2007_065		unknown		n/a		unknown		3		13.693		1		21		242		262		GAAAUGGAGGAUGGCGACGAA		UUCGUCGCUGUCCCCUGUUUC		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1350		inside		g46976		gaaauggaggauggcgacgaa		03-LUSEN1NG-RP-220_B12_05JUN2007_094		unknown		n/a		unknown		3		11.897		1		21		306		326		GAAAUGGAGGAUGGCGACGAA		UUCCUCCUCAUCCUCCGUUUC		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1350		inside		g46976		gaaauggaggauggcgacgaa		Contig13566		unknown		n/a		unknown		3		14.246		1		21		501		521		GAAAUGGAGGAUGGCGACGAA		UUCGUUGUAAUCCUCCAUUUG		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1350		inside		g46976		gaaauggaggauggcgacgaa		Contig4419		unknown		n/a		unknown		2.5		14.044		1		21		665		685		GAAAUGGAGGAUGGCGACGAA		UUCAUCGCCGGCCUCCAUUUC		Translation		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1350		inside		g46976		gaaauggaggauggcgacgaa		Contig8444		unknown		n/a		unknown		3		11.546		1		21		284		304		GAAAUGGAGGAUGGCGACGAA		UUCGUUCCCGUUCUUCAUUUC		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1350		inside		g46976		gaaauggaggauggcgacgaa		Contig9951		unknown		n/a		unknown		2.5		22.663		1		21		716		736		GAAAUGGAGGAUGGCGACGAA		UUCGUCGCCGAUCUCCAUUUU		Translation		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1350		inside		g46976		gaaauggaggauggcgacgaa		LUSEN1NG-RP-253_H09_14NOV2007_065		unknown		n/a		unknown		2.5		17.16		1		21		631		651		GAAAUGGAGGAUGGCGACGAA		UUCAUCGCCGGCCUCCAUUUC		Translation		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1350		inside		g46976		gaaauggaggauggcgacgaa		LUSGE1NG-RP-279_F02_22NOV2007_006		unknown		n/a		unknown		2		7.223		1		21		566		586		GAAAUGGAGGAUGGCGACGAA		UUCUCCGCCAUCCUCCAUUUC		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1350		inside		g46976		gaaauggaggauggcgacgaa		LUSTC1NG-RP-100_G08_05MAR2007_052		unknown		n/a		unknown		3		7.864		1		21		413		433		GAAAUGGAGGAUGGCGACGAA		UUCCUCCUCAUCCUCCGUUUC		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1351		inside		g46976		agaaauggaggauggcgacga		Contig3287		EIF3G; translation initiation factor 3 subunit G		K03248		ko03013 RNA transport (2)		3		11.691		1		21		1041		1061		AGAAAUGGAGGAUGGCGACGA		UCGCCGUCAUCCUCCAAUUCU		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1351		inside		g46976		agaaauggaggauggcgacga		Contig3547		unknown		n/a		unknown		3		3.904		1		21		562		582		AGAAAUGGAGGAUGGCGACGA		UCGUCGACAUCCUCCUUUUUU		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1351		inside		g46976		agaaauggaggauggcgacga		Contig4419		unknown		n/a		unknown		2.5		13.944		1		21		666		686		AGAAAUGGAGGAUGGCGACGA		UCAUCGCCGGCCUCCAUUUCU		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1351		inside		g46976		agaaauggaggauggcgacga		LUSEN1NG-RP-253_H09_14NOV2007_065		unknown		n/a		unknown		2.5		14.784		1		21		632		652		AGAAAUGGAGGAUGGCGACGA		UCAUCGCCGGCCUCCAUUUCU		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1351		inside		g46976		agaaauggaggauggcgacga		LUSGE1NG-RP-279_F02_22NOV2007_006		unknown		n/a		unknown		3		7.389		1		21		567		587		AGAAAUGGAGGAUGGCGACGA		UCUCCGCCAUCCUCCAUUUCC		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1352		inside		g46976		aaauggaggauggcgacgaac		Contig4058		unknown		K02469		unknown		3		14.957		1		20		476		495		AAAUGGAGGAUGGCGACGAA		UUCGUCCUCAUCCUCCGUUG		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1352		inside		g46976		aaauggaggauggcgacgaac		03-LUSEN1NG-RP-220_B12_05JUN2007_094		unknown		n/a		unknown		3		11.659		1		20		306		325		AAAUGGAGGAUGGCGACGAA		UUCCUCCUCAUCCUCCGUUU		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1352		inside		g46976		aaauggaggauggcgacgaac		Contig13566		unknown		n/a		unknown		2		13.427		1		20		501		520		AAAUGGAGGAUGGCGACGAA		UUCGUUGUAAUCCUCCAUUU		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1352		inside		g46976		aaauggaggauggcgacgaac		Contig4419		unknown		n/a		unknown		2.5		15.702		1		20		665		684		AAAUGGAGGAUGGCGACGAA		UUCAUCGCCGGCCUCCAUUU		Translation		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1352		inside		g46976		aaauggaggauggcgacgaac		Contig8444		unknown		n/a		unknown		3		11.304		1		20		284		303		AAAUGGAGGAUGGCGACGAA		UUCGUUCCCGUUCUUCAUUU		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1352		inside		g46976		aaauggaggauggcgacgaac		Contig9951		unknown		n/a		unknown		2		21.415		1		20		716		735		AAAUGGAGGAUGGCGACGAA		UUCGUCGCCGAUCUCCAUUU		Translation		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1352		inside		g46976		aaauggaggauggcgacgaac		LUSEN1NG-RP-253_H09_14NOV2007_065		unknown		n/a		unknown		2.5		20.437		1		20		631		650		AAAUGGAGGAUGGCGACGAA		UUCAUCGCCGGCCUCCAUUU		Translation		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1352		inside		g46976		aaauggaggauggcgacgaac		LUSGE1NG-RP-279_F02_22NOV2007_006		unknown		n/a		unknown		2		6.586		1		20		566		585		AAAUGGAGGAUGGCGACGAA		UUCUCCGCCAUCCUCCAUUU		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1352		inside		g46976		aaauggaggauggcgacgaac		LUSGE1NG-RP-336_C04_13DEC2007_028		unknown		n/a		unknown		3		12.541		1		20		243		262		AAAUGGAGGAUGGCGACGAA		UUCUUUGCUAUUCUUCAUUU		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1352		inside		g46976		aaauggaggauggcgacgaac		LUSTC1NG-RP-191_F11_17MAR2007_085		unknown		n/a		unknown		3		14.438		1		20		645		664		AAAUGGAGGAUGGCGACGAA		UUCCUCGCCAUUCUCUAUUC		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1353		inside		g46976		gaagaaauggaggauggcgac		Contig11115		E3.5.2.5; allantoinase [EC:3.5.2.5]		K01466		ko00230 Purine metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (12),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (3)		2.5		15.315		1		20		636		655		GAAGAAAUGGAGGAUGGCGA		UCUCCAUCUUCAAUUUCUUC		Translation		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1353		inside		g46976		gaagaaauggaggauggcgac		Contig8990		ispF; 2-C-methyl-D-erythritol 2,4-cyclodiphosphate synthase [EC:4.6.1.12]		K01770		ko00900 Terpenoid backbone biosynthesis (1),ko01100 Metabolic pathways (12),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (7)		3		15.868		1		20		176		195		GAAGAAAUGGAGGAUGGCGA		UUGUCAAUCUUCAUUUCUUC		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1353		inside		g46976		gaagaaauggaggauggcgac		LUSME1NG_Contig1480		GABARAP; GABA(A) receptor-associated protein (autophagy-related protein 8)		K08341		ko04140 Regulation of autophagy (1),ko04727 GABAergic synapse (1)		3		8.842		1		21		391		411		GAAGAAAUGGAGGAUGGCGAC		GUCUUCAUCCUUCUUUUCUUC		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1353		inside		g46976		gaagaaauggaggauggcgac		03-LUSEN1NG-RP-204_E11_05JUN2007_087		unknown		n/a		unknown		2		13.296		1		20		214		233		GAAGAAAUGGAGGAUGGCGA		UUCCCAUCUUCCAUUUCUUC		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1353		inside		g46976		gaagaaauggaggauggcgac		Contig11305		unknown		n/a		unknown		2.5		14.974		1		20		242		261		GAAGAAAUGGAGGAUGGCGA		UUCCCAUCUUCCGUUUCUUC		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1353		inside		g46976		gaagaaauggaggauggcgac		Contig13889		unknown		n/a		unknown		3		10.169		1		20		396		415		GAAGAAAUGGAGGAUGGCGA		UUCUCAUCCUCUGUUUCUUC		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1353		inside		g46976		gaagaaauggaggauggcgac		Contig2471		unknown		n/a		unknown		3		11.33		1		20		836		855		GAAGAAAUGGAGGAUGGCGA		UCUCCAUCCUCUGUUUUUUU		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1353		inside		g46976		gaagaaauggaggauggcgac		Contig3977		unknown		n/a		unknown		3		9.089		1		21		545		565		GAAGAAAUGGAGGAUGGCGAC		GUCCCCCUCUUCCGUUUCUUC		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1353		inside		g46976		gaagaaauggaggauggcgac		Contig4419		unknown		n/a		unknown		1.5		13.944		1		20		669		688		GAAGAAAUGGAGGAUGGCGA		UCGCCGGCCUCCAUUUCUUC		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1353		inside		g46976		gaagaaauggaggauggcgac		Contig4660		unknown		n/a		unknown		2.5		10.359		1		20		575		594		GAAGAAAUGGAGGAUGGCGA		UCACCGGCCUCCAUUUCUUC		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1353		inside		g46976		gaagaaauggaggauggcgac		Contig4719		unknown		n/a		unknown		3		20.161		1		20		855		874		GAAGAAAUGGAGGAUGGCGA		UCGCCAUCCUCGGUUUCUCC		Translation		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1353		inside		g46976		gaagaaauggaggauggcgac		LUSEN1NG-RP-253_H09_14NOV2007_065		unknown		n/a		unknown		1.5		13.828		1		20		635		654		GAAGAAAUGGAGGAUGGCGA		UCGCCGGCCUCCAUUUCUUC		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1353		inside		g46976		gaagaaauggaggauggcgac		LUSGC1NG-RP-017_E12_06JAN2007_088		unknown		n/a		unknown		3		10.169		1		20		180		199		GAAGAAAUGGAGGAUGGCGA		UUCUCAUCCUCUGUUUCUUC		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1353		inside		g46976		gaagaaauggaggauggcgac		LUSGE1NG_Contig1608		unknown		n/a		unknown		2.5		10.359		1		20		587		606		GAAGAAAUGGAGGAUGGCGA		UCACCGGCCUCCAUUUCUUC		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1353		inside		g46976		gaagaaauggaggauggcgac		LUSGE1NG-RP-131_D09_09MAR2007_073		unknown		n/a		unknown		3		5.351		1		20		301		320		GAAGAAAUGGAGGAUGGCGA		CUGCCAUCUUCGAUUUCUUC		Translation		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1353		inside		g46976		gaagaaauggaggauggcgac		LUSME1NG_Contig1134		unknown		n/a		unknown		3		10.169		1		20		462		481		GAAGAAAUGGAGGAUGGCGA		UUCUCAUCCUCUGUUUCUUC		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1354		inside		g46976		aauggaggauggcgacgaacg		Contig4058		unknown		K02469		unknown		3		13.752		1		20		475		494		AAUGGAGGAUGGCGACGAAC		UUUCGUCCUCAUCCUCCGUU		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1354		inside		g46976		aauggaggauggcgacgaacg		Contig13566		unknown		n/a		unknown		3		11.911		1		21		499		519		AAUGGAGGAUGGCGACGAACG		CUUUCGUUGUAAUCCUCCAUU		Translation		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1354		inside		g46976		aauggaggauggcgacgaacg		Contig9951		unknown		n/a		unknown		3		22.103		1		20		715		734		AAUGGAGGAUGGCGACGAAC		CUUCGUCGCCGAUCUCCAUU		Translation		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1354		inside		g46976		aauggaggauggcgacgaacg		LUSGE1NG-RP-279_F02_22NOV2007_006		unknown		n/a		unknown		3		6.598		1		20		565		584		AAUGGAGGAUGGCGACGAAC		CUUCUCCGCCAUCCUCCAUU		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1354		inside		g46976		aauggaggauggcgacgaacg		LUSTC1NG-RP-191_F11_17MAR2007_085		unknown		n/a		unknown		3		13.586		1		20		644		663		AAUGGAGGAUGGCGACGAAC		UUUCCUCGCCAUUCUCUAUU		Cleavage		C17893406.Lu0910.pre-miRNA:241		96		inside		g46976		4		C17893406		403		498		ucgaugaagaaauggaggauggcgacgaacgugcuguucgugucugcguucgucuccguccugguguucucugucguggcagcugccguagcugca

		C17905902.Lu0910.pre-miRNA:265.miRNA:1489		empty_scaffold				uuucuguauuauucagcucga		Contig10807		unknown		n/a		unknown		2		22.919		1		20		386		405		UUUCUGUAUUAUUCAGCUCG		CGAGCUGAAUGAGGCAGAAA		Cleavage		C17905902.Lu0910.pre-miRNA:265		280		empty_scaffold						C17905902		220		499		cucuggcugccggcuccagccgauuugaugacaucgaguucgggcuaauagugcgugggugcuuucauuagaaacccgagcauugaacuuaugucgguuaggucaggaaugaaugagguucuccauguuaauuaggagauuuuguuggauucuuaguccugcuuuuuuauauauauaaaugauucuugaaaagaccuuuucuguauuauucagcucgaucaauucuguuuuaauauaaucgagcugaguaaugaaaaagacuuuguauaauguuauauaa

		C17905902.Lu0910.pre-miRNA:265.miRNA:1490		empty_scaffold				uucuguauuauucagcucgau		Contig5031		unknown		n/a		unknown		2		9.574		1		21		101		121		UUCUGUAUUAUUCAGCUCGAU		AUCCAGGUGAAUAAUACAGAA		Cleavage		C17905902.Lu0910.pre-miRNA:265		280		empty_scaffold						C17905902		220		499		cucuggcugccggcuccagccgauuugaugacaucgaguucgggcuaauagugcgugggugcuuucauuagaaacccgagcauugaacuuaugucgguuaggucaggaaugaaugagguucuccauguuaauuaggagauuuuguuggauucuuaguccugcuuuuuuauauauauaaaugauucuugaaaagaccuuuucuguauuauucagcucgaucaauucuguuuuaauauaaucgagcugaguaaugaaaaagacuuuguauaauguuauauaa

		C17908076.Lu0910.pre-miRNA:266.miRNA:1497		empty_scaffold				uaaauuaguuuauugagauga		Contig11298		unknown		n/a		unknown		2		9.817		1		20		1168		1187		UAAAUUAGUUUAUUGAGAUG		CAUCUUGAUACACUAAUUUA		Translation		C17908076.Lu0910.pre-miRNA:266		276		empty_scaffold						C17908076		220		495		aauacuuuuaauugauaaaauuuucaaaaguaaauuaguuuauugagaugaguuguguguuggugauucagaaauaucgaaucugaaucaagucgccaucguguaauauauauuuucuuccaucuuguugcauucucaucucgauuaaaaaggcuacuguacaaaauuugaauuaauaguauguuagagaacuguacauaauuaccuaugcaauuagccguguaauuaauuaaucgaugaaaaugugagaguuaguuaauuaauuauugaugcauu

		C17908076.Lu0910.pre-miRNA:266.miRNA:1499		empty_scaffold				aaauuaguuuauugagaugag		Contig7028		unknown		n/a		unknown		2		12.935		1		20		457		476		AAAUUAGUUUAUUGAGAUGA		UCGUCGCAAUAAAUUAAUUU		Cleavage		C17908076.Lu0910.pre-miRNA:266		276		empty_scaffold						C17908076		220		495		aauacuuuuaauugauaaaauuuucaaaaguaaauuaguuuauugagaugaguuguguguuggugauucagaaauaucgaaucugaaucaagucgccaucguguaauauauauuuucuuccaucuuguugcauucucaucucgauuaaaaaggcuacuguacaaaauuugaauuaauaguauguuagagaacuguacauaauuaccuaugcaauuagccguguaauuaauuaaucgaugaaaaugugagaguuaguuaauuaauuauugaugcauu

		C17908076.Lu0910.pre-miRNA:266.miRNA:1500		empty_scaffold				cuuuuaauugauaaaauuuuc		03-LUSBE1NG-RP-198_H10_30MAR2007_066		unknown		n/a		unknown		2		7.94		1		21		132		152		CUUUUAAUUGAUAAAAUUUUC		GAGAAUUUCAUCAAUUAAGAG		Cleavage		C17908076.Lu0910.pre-miRNA:266		276		empty_scaffold						C17908076		220		495		aauacuuuuaauugauaaaauuuucaaaaguaaauuaguuuauugagaugaguuguguguuggugauucagaaauaucgaaucugaaucaagucgccaucguguaauauauauuuucuuccaucuuguugcauucucaucucgauuaaaaaggcuacuguacaaaauuugaauuaauaguauguuagagaacuguacauaauuaccuaugcaauuagccguguaauuaauuaaucgaugaaaaugugagaguuaguuaauuaauuauugaugcauu

		C17908076.Lu0910.pre-miRNA:267.miRNA:1503		empty_scaffold				uaaauuaguuuauugagauga		Contig11298		unknown		n/a		unknown		2		9.817		1		20		1168		1187		UAAAUUAGUUUAUUGAGAUG		CAUCUUGAUACACUAAUUUA		Translation		C17908076.Lu0910.pre-miRNA:267		276		empty_scaffold						C17908076		220		495		aauacuuuuaauugauaaaauuuucaaaaguaaauuaguuuauugagaugaguuguguguuggugauucagaaauaucgaaucugaaucaagucgccaucguguaauauauauuuucuuccaucuuguugcauucucaucucgauuaaaaaggcuacuguacaaaauuugaauuaauaguauguuagagaacuguacauaauuaccuaugcaauuagccguguaauuaauuaaucgaugaaaaugugagaguuaguuaauuaauuauugaugcauu

		C17908076.Lu0910.pre-miRNA:267.miRNA:1505		empty_scaffold				aaauuaguuuauugagaugag		Contig7028		unknown		n/a		unknown		2		12.935		1		20		457		476		AAAUUAGUUUAUUGAGAUGA		UCGUCGCAAUAAAUUAAUUU		Cleavage		C17908076.Lu0910.pre-miRNA:267		276		empty_scaffold						C17908076		220		495		aauacuuuuaauugauaaaauuuucaaaaguaaauuaguuuauugagaugaguuguguguuggugauucagaaauaucgaaucugaaucaagucgccaucguguaauauauauuuucuuccaucuuguugcauucucaucucgauuaaaaaggcuacuguacaaaauuugaauuaauaguauguuagagaacuguacauaauuaccuaugcaauuagccguguaauuaauuaaucgaugaaaaugugagaguuaguuaauuaauuauugaugcauu

		C17908076.Lu0910.pre-miRNA:267.miRNA:1506		empty_scaffold				cuuuuaauugauaaaauuuuc		03-LUSBE1NG-RP-198_H10_30MAR2007_066		unknown		n/a		unknown		2		7.94		1		21		132		152		CUUUUAAUUGAUAAAAUUUUC		GAGAAUUUCAUCAAUUAAGAG		Cleavage		C17908076.Lu0910.pre-miRNA:267		276		empty_scaffold						C17908076		220		495		aauacuuuuaauugauaaaauuuucaaaaguaaauuaguuuauugagaugaguuguguguuggugauucagaaauaucgaaucugaaucaagucgccaucguguaauauauauuuucuuccaucuuguugcauucucaucucgauuaaaaaggcuacuguacaaaauuugaauuaauaguauguuagagaacuguacauaauuaccuaugcaauuagccguguaauuaauuaaucgaugaaaaugugagaguuaguuaauuaauuauugaugcauu

		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:271.miRNA:1513		empty_scaffold				gaguucgaacuugacucaaau		Contig366		E3.2.1.4; endoglucanase [EC:3.2.1.4]		K01179		ko00500 Starch and sucrose metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		21.236		1		21		63		83		GAGUUCGAACUUGACUCAAAU		GUUUGAGUUGAGUUCGAAUUU		Cleavage		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:271		133		empty_scaffold						C17911632		365		497		uugguuuguuaauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauuacaaaauuuugacuugugucgaguucgagcuuauucgaaauuggcucguuaauugccauugcuucuuuucucuuguuucuuuuagagguc

		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:271.miRNA:1513		empty_scaffold				gaguucgaacuugacucaaau		LUSHE1AD-RP-300_L24_13JUNE2008_086		psbW; photosystem II PsbW protein		K02721		ko00195 Photosynthesis (2),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		20.458		1		21		112		132		GAGUUCGAACUUGACUCAAAU		GUUUGAGUUGAGUUCGAAUUU		Cleavage		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:271		133		empty_scaffold						C17911632		365		497		uugguuuguuaauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauuacaaaauuuugacuugugucgaguucgagcuuauucgaaauuggcucguuaauugccauugcuucuuuucucuuguuucuuuuagagguc

		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:271.miRNA:1514		empty_scaffold				aguucgaacuugacucaaauu		Contig366		E3.2.1.4; endoglucanase [EC:3.2.1.4]		K01179		ko00500 Starch and sucrose metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		19.963		1		21		62		82		AGUUCGAACUUGACUCAAAUU		AGUUUGAGUUGAGUUCGAAUU		Cleavage		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:271		133		empty_scaffold						C17911632		365		497		uugguuuguuaauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauuacaaaauuuugacuugugucgaguucgagcuuauucgaaauuggcucguuaauugccauugcuucuuuucucuuguuucuuuuagagguc

		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:271.miRNA:1514		empty_scaffold				aguucgaacuugacucaaauu		LUSHE1AD-RP-300_L24_13JUNE2008_086		psbW; photosystem II PsbW protein		K02721		ko00195 Photosynthesis (2),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		19.892		1		21		111		131		AGUUCGAACUUGACUCAAAUU		AGUUUGAGUUGAGUUCGAAUU		Cleavage		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:271		133		empty_scaffold						C17911632		365		497		uugguuuguuaauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauuacaaaauuuugacuugugucgaguucgagcuuauucgaaauuggcucguuaauugccauugcuucuuuucucuuguuucuuuuagagguc

		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:271.miRNA:1515		empty_scaffold				guucgaacuugacucaaauua		Contig366		E3.2.1.4; endoglucanase [EC:3.2.1.4]		K01179		ko00500 Starch and sucrose metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		20.089		1		20		62		81		GUUCGAACUUGACUCAAAUU		AGUUUGAGUUGAGUUCGAAU		Cleavage		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:271		133		empty_scaffold						C17911632		365		497		uugguuuguuaauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauuacaaaauuuugacuugugucgaguucgagcuuauucgaaauuggcucguuaauugccauugcuucuuuucucuuguuucuuuuagagguc

		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:271.miRNA:1515		empty_scaffold				guucgaacuugacucaaauua		LUSHE1AD-RP-300_L24_13JUNE2008_086		psbW; photosystem II PsbW protein		K02721		ko00195 Photosynthesis (2),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		20.32		1		20		111		130		GUUCGAACUUGACUCAAAUU		AGUUUGAGUUGAGUUCGAAU		Cleavage		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:271		133		empty_scaffold						C17911632		365		497		uugguuuguuaauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauuacaaaauuuugacuugugucgaguucgagcuuauucgaaauuggcucguuaauugccauugcuucuuuucucuuguuucuuuuagagguc

		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:272.miRNA:1516		empty_scaffold				gaguucgaacuugacucaaau		Contig366		E3.2.1.4; endoglucanase [EC:3.2.1.4]		K01179		ko00500 Starch and sucrose metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		21.236		1		21		63		83		GAGUUCGAACUUGACUCAAAU		GUUUGAGUUGAGUUCGAAUUU		Cleavage		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:272		126		empty_scaffold						C17911632		372		497		guuaauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauuacaaaauuuugacuugugucgaguucgagcuuauucgaaauuggcucguuaauugccauugcuucuuuucucuuguuucuuuuagagguc

		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:272.miRNA:1516		empty_scaffold				gaguucgaacuugacucaaau		LUSHE1AD-RP-300_L24_13JUNE2008_086		psbW; photosystem II PsbW protein		K02721		ko00195 Photosynthesis (2),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		20.458		1		21		112		132		GAGUUCGAACUUGACUCAAAU		GUUUGAGUUGAGUUCGAAUUU		Cleavage		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:272		126		empty_scaffold						C17911632		372		497		guuaauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauuacaaaauuuugacuugugucgaguucgagcuuauucgaaauuggcucguuaauugccauugcuucuuuucucuuguuucuuuuagagguc

		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:272.miRNA:1517		empty_scaffold				aguucgaacuugacucaaauu		Contig366		E3.2.1.4; endoglucanase [EC:3.2.1.4]		K01179		ko00500 Starch and sucrose metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		19.963		1		21		62		82		AGUUCGAACUUGACUCAAAUU		AGUUUGAGUUGAGUUCGAAUU		Cleavage		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:272		126		empty_scaffold						C17911632		372		497		guuaauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauuacaaaauuuugacuugugucgaguucgagcuuauucgaaauuggcucguuaauugccauugcuucuuuucucuuguuucuuuuagagguc

		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:272.miRNA:1517		empty_scaffold				aguucgaacuugacucaaauu		LUSHE1AD-RP-300_L24_13JUNE2008_086		psbW; photosystem II PsbW protein		K02721		ko00195 Photosynthesis (2),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		19.892		1		21		111		131		AGUUCGAACUUGACUCAAAUU		AGUUUGAGUUGAGUUCGAAUU		Cleavage		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:272		126		empty_scaffold						C17911632		372		497		guuaauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauuacaaaauuuugacuugugucgaguucgagcuuauucgaaauuggcucguuaauugccauugcuucuuuucucuuguuucuuuuagagguc

		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:272.miRNA:1518		empty_scaffold				guucgaacuugacucaaauua		Contig366		E3.2.1.4; endoglucanase [EC:3.2.1.4]		K01179		ko00500 Starch and sucrose metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		20.089		1		20		62		81		GUUCGAACUUGACUCAAAUU		AGUUUGAGUUGAGUUCGAAU		Cleavage		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:272		126		empty_scaffold						C17911632		372		497		guuaauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauuacaaaauuuugacuugugucgaguucgagcuuauucgaaauuggcucguuaauugccauugcuucuuuucucuuguuucuuuuagagguc

		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:272.miRNA:1518		empty_scaffold				guucgaacuugacucaaauua		LUSHE1AD-RP-300_L24_13JUNE2008_086		psbW; photosystem II PsbW protein		K02721		ko00195 Photosynthesis (2),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		20.32		1		20		111		130		GUUCGAACUUGACUCAAAUU		AGUUUGAGUUGAGUUCGAAU		Cleavage		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:272		126		empty_scaffold						C17911632		372		497		guuaauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauuacaaaauuuugacuugugucgaguucgagcuuauucgaaauuggcucguuaauugccauugcuucuuuucucuuguuucuuuuagagguc

		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:273.miRNA:1519		empty_scaffold				gaguucgaacuugacucaaau		Contig366		E3.2.1.4; endoglucanase [EC:3.2.1.4]		K01179		ko00500 Starch and sucrose metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		21.236		1		21		63		83		GAGUUCGAACUUGACUCAAAU		GUUUGAGUUGAGUUCGAAUUU		Cleavage		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:273		124		empty_scaffold						C17911632		374		497		uaauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauuacaaaauuuugacuugugucgaguucgagcuuauucgaaauuggcucguuaauugccauugcuucuuuucucuuguuucuuuuagagguc

		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:273.miRNA:1519		empty_scaffold				gaguucgaacuugacucaaau		LUSHE1AD-RP-300_L24_13JUNE2008_086		psbW; photosystem II PsbW protein		K02721		ko00195 Photosynthesis (2),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		20.458		1		21		112		132		GAGUUCGAACUUGACUCAAAU		GUUUGAGUUGAGUUCGAAUUU		Cleavage		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:273		124		empty_scaffold						C17911632		374		497		uaauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauuacaaaauuuugacuugugucgaguucgagcuuauucgaaauuggcucguuaauugccauugcuucuuuucucuuguuucuuuuagagguc

		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:273.miRNA:1520		empty_scaffold				aguucgaacuugacucaaauu		Contig366		E3.2.1.4; endoglucanase [EC:3.2.1.4]		K01179		ko00500 Starch and sucrose metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		19.963		1		21		62		82		AGUUCGAACUUGACUCAAAUU		AGUUUGAGUUGAGUUCGAAUU		Cleavage		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:273		124		empty_scaffold						C17911632		374		497		uaauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauuacaaaauuuugacuugugucgaguucgagcuuauucgaaauuggcucguuaauugccauugcuucuuuucucuuguuucuuuuagagguc

		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:273.miRNA:1520		empty_scaffold				aguucgaacuugacucaaauu		LUSHE1AD-RP-300_L24_13JUNE2008_086		psbW; photosystem II PsbW protein		K02721		ko00195 Photosynthesis (2),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		19.892		1		21		111		131		AGUUCGAACUUGACUCAAAUU		AGUUUGAGUUGAGUUCGAAUU		Cleavage		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:273		124		empty_scaffold						C17911632		374		497		uaauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauuacaaaauuuugacuugugucgaguucgagcuuauucgaaauuggcucguuaauugccauugcuucuuuucucuuguuucuuuuagagguc

		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:273.miRNA:1521		empty_scaffold				guucgaacuugacucaaauua		Contig366		E3.2.1.4; endoglucanase [EC:3.2.1.4]		K01179		ko00500 Starch and sucrose metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		20.089		1		20		62		81		GUUCGAACUUGACUCAAAUU		AGUUUGAGUUGAGUUCGAAU		Cleavage		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:273		124		empty_scaffold						C17911632		374		497		uaauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauuacaaaauuuugacuugugucgaguucgagcuuauucgaaauuggcucguuaauugccauugcuucuuuucucuuguuucuuuuagagguc

		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:273.miRNA:1521		empty_scaffold				guucgaacuugacucaaauua		LUSHE1AD-RP-300_L24_13JUNE2008_086		psbW; photosystem II PsbW protein		K02721		ko00195 Photosynthesis (2),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		20.32		1		20		111		130		GUUCGAACUUGACUCAAAUU		AGUUUGAGUUGAGUUCGAAU		Cleavage		C17911632.Lu0910.pre-miRNA:273		124		empty_scaffold						C17911632		374		497		uaauuuuuagucgaguucgaacuugacucaaauuacaaaauuuugacuugugucgaguucgagcuuauucgaaauuggcucguuaauugccauugcuucuuuucucuuguuucuuuuagagguc

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:300.miRNA:1681		empty_scaffold				uuucgcuggugaaaaguugga		LUSME1NG_Contig960		unknown		n/a		unknown		1		13.17		1		20		265		284		UUUCGCUGGUGAAAAGUUGG		CCAACUUUUCACCAGUGAGA		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:300		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:300.miRNA:1683		empty_scaffold				cuggugaaaaguuggauggaa		Contig6263		kdsA; 2-dehydro-3-deoxyphosphooctonate aldolase (KDO 8-P synthase) [EC:2.5.1.55]		K01627		ko00540 Lipopolysaccharide biosynthesis (1),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		16.785		1		20		424		443		CUGGUGAAAAGUUGGAUGGA		ACCAUCCAACUUUUUACCAG		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:300		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:300.miRNA:1683		empty_scaffold				cuggugaaaaguuggauggaa		Contig10689		unknown		n/a		unknown		2		18.094		1		20		585		604		CUGGUGAAAAGUUGGAUGGA		ACCAUCCAACUUUUUGCCAG		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:300		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:300.miRNA:1683		empty_scaffold				cuggugaaaaguuggauggaa		LUSES1AD_RP_102_J12_15JULY2008_040		unknown		n/a		unknown		2		10.55		1		21		520		540		CUGGUGAAAAGUUGGAUGGAA		UUUCAUCCAACUUUUCACCCG		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:300		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:300.miRNA:1684		empty_scaffold				gcuugguuucgcuggugaaaa		LUSME1NG-RP-116_D11_15MAR2007_089		unknown		n/a		unknown		2		15.032		1		20		85		104		GCUUGGUUUCGCUGGUGAAA		UUUCACCAGGUAAACCAAGC		Translation		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:300		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:300.miRNA:1686		empty_scaffold				guuucgcuggugaaaaguugg		LUSME1NG_Contig960		unknown		n/a		unknown		2		13.107		1		21		265		285		GUUUCGCUGGUGAAAAGUUGG		CCAACUUUUCACCAGUGAGAG		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:300		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1687		empty_scaffold				uuucgcuggugaaaaguugga		LUSME1NG_Contig960		unknown		n/a		unknown		1		13.17		1		20		265		284		UUUCGCUGGUGAAAAGUUGG		CCAACUUUUCACCAGUGAGA		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1689		empty_scaffold				cuggugaaaaguuggauggaa		Contig6263		kdsA; 2-dehydro-3-deoxyphosphooctonate aldolase (KDO 8-P synthase) [EC:2.5.1.55]		K01627		ko00540 Lipopolysaccharide biosynthesis (1),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		16.785		1		20		424		443		CUGGUGAAAAGUUGGAUGGA		ACCAUCCAACUUUUUACCAG		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1689		empty_scaffold				cuggugaaaaguuggauggaa		Contig10689		unknown		n/a		unknown		2		18.094		1		20		585		604		CUGGUGAAAAGUUGGAUGGA		ACCAUCCAACUUUUUGCCAG		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1689		empty_scaffold				cuggugaaaaguuggauggaa		LUSES1AD_RP_102_J12_15JULY2008_040		unknown		n/a		unknown		2		10.55		1		21		520		540		CUGGUGAAAAGUUGGAUGGAA		UUUCAUCCAACUUUUCACCCG		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1690		empty_scaffold				gugaaaaguuggauggaaguu		Contig12345		unknown		n/a		unknown		1		13.103		1		21		187		207		GUGAAAAGUUGGAUGGAAGUU		AACUUCCAUCCGGCUUUUCAC		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1690		empty_scaffold				gugaaaaguuggauggaaguu		Contig1720		unknown		n/a		unknown		1		12.632		1		21		18		38		GUGAAAAGUUGGAUGGAAGUU		AACUUCCAUUCGACUUUUCAC		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1690		empty_scaffold				gugaaaaguuggauggaaguu		LUSES1AD_RP_102_J12_15JULY2008_040		unknown		n/a		unknown		1.5		11.386		1		21		517		537		GUGAAAAGUUGGAUGGAAGUU		AAAUUUCAUCCAACUUUUCAC		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1691		empty_scaffold				aaaaguuggauggaaguuaga		LUSFL2AD-WB-001_H04_18NOV2008_010		unknown		n/a		unknown		1.5		9.559		1		21		67		87		AAAAGUUGGAUGGAAGUUAGA		UCAAAUUUCCAUCCAACUUUU		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1692		empty_scaffold				ugaaaaguuggauggaaguua		Contig12345		unknown		n/a		unknown		1		12.963		1		20		187		206		UGAAAAGUUGGAUGGAAGUU		AACUUCCAUCCGGCUUUUCA		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1692		empty_scaffold				ugaaaaguuggauggaaguua		Contig1720		unknown		n/a		unknown		1		13.089		1		20		18		37		UGAAAAGUUGGAUGGAAGUU		AACUUCCAUUCGACUUUUCA		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1692		empty_scaffold				ugaaaaguuggauggaaguua		LUSES1AD_RP_102_J12_15JULY2008_040		unknown		n/a		unknown		1.5		11.472		1		20		517		536		UGAAAAGUUGGAUGGAAGUU		AAAUUUCAUCCAACUUUUCA		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1692		empty_scaffold				ugaaaaguuggauggaaguua		LUSFL2AD-WB-001_H04_18NOV2008_010		unknown		n/a		unknown		1.5		9.829		1		20		70		89		UGAAAAGUUGGAUGGAAGUU		AAUUUCCAUCCAACUUUUCU		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:301		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:302.miRNA:1693		empty_scaffold				uuucgcuggugaaaaguugga		LUSME1NG_Contig960		unknown		n/a		unknown		1		13.17		1		20		265		284		UUUCGCUGGUGAAAAGUUGG		CCAACUUUUCACCAGUGAGA		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:302		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:302.miRNA:1695		empty_scaffold				cuggugaaaaguuggauggaa		Contig6263		kdsA; 2-dehydro-3-deoxyphosphooctonate aldolase (KDO 8-P synthase) [EC:2.5.1.55]		K01627		ko00540 Lipopolysaccharide biosynthesis (1),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		16.785		1		20		424		443		CUGGUGAAAAGUUGGAUGGA		ACCAUCCAACUUUUUACCAG		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:302		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:302.miRNA:1695		empty_scaffold				cuggugaaaaguuggauggaa		Contig10689		unknown		n/a		unknown		2		18.094		1		20		585		604		CUGGUGAAAAGUUGGAUGGA		ACCAUCCAACUUUUUGCCAG		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:302		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:302.miRNA:1695		empty_scaffold				cuggugaaaaguuggauggaa		LUSES1AD_RP_102_J12_15JULY2008_040		unknown		n/a		unknown		2		10.55		1		21		520		540		CUGGUGAAAAGUUGGAUGGAA		UUUCAUCCAACUUUUCACCCG		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:302		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:302.miRNA:1697		empty_scaffold				gcuugguuucgcuggugaaaa		LUSME1NG-RP-116_D11_15MAR2007_089		unknown		n/a		unknown		2		15.032		1		20		85		104		GCUUGGUUUCGCUGGUGAAA		UUUCACCAGGUAAACCAAGC		Translation		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:302		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:302.miRNA:1698		empty_scaffold				guuucgcuggugaaaaguugg		LUSME1NG_Contig960		unknown		n/a		unknown		2		13.107		1		21		265		285		GUUUCGCUGGUGAAAAGUUGG		CCAACUUUUCACCAGUGAGAG		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:302		260		empty_scaffold						C17918330		228		487		uagcauagaacuauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggau

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1699		empty_scaffold				uuucgcuggugaaaaguugga		LUSME1NG_Contig960		unknown		n/a		unknown		1		13.17		1		20		265		284		UUUCGCUGGUGAAAAGUUGG		CCAACUUUUCACCAGUGAGA		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303		257		empty_scaffold						C17918330		239		495		uauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggauuccuuauu

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1701		empty_scaffold				cuggugaaaaguuggauggaa		Contig6263		kdsA; 2-dehydro-3-deoxyphosphooctonate aldolase (KDO 8-P synthase) [EC:2.5.1.55]		K01627		ko00540 Lipopolysaccharide biosynthesis (1),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		16.785		1		20		424		443		CUGGUGAAAAGUUGGAUGGA		ACCAUCCAACUUUUUACCAG		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303		257		empty_scaffold						C17918330		239		495		uauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggauuccuuauu

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1701		empty_scaffold				cuggugaaaaguuggauggaa		Contig10689		unknown		n/a		unknown		2		18.094		1		20		585		604		CUGGUGAAAAGUUGGAUGGA		ACCAUCCAACUUUUUGCCAG		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303		257		empty_scaffold						C17918330		239		495		uauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggauuccuuauu

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1701		empty_scaffold				cuggugaaaaguuggauggaa		LUSES1AD_RP_102_J12_15JULY2008_040		unknown		n/a		unknown		2		10.55		1		21		520		540		CUGGUGAAAAGUUGGAUGGAA		UUUCAUCCAACUUUUCACCCG		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303		257		empty_scaffold						C17918330		239		495		uauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggauuccuuauu

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1702		empty_scaffold				gugaaaaguuggauggaaguu		Contig12345		unknown		n/a		unknown		1		13.103		1		21		187		207		GUGAAAAGUUGGAUGGAAGUU		AACUUCCAUCCGGCUUUUCAC		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303		257		empty_scaffold						C17918330		239		495		uauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggauuccuuauu

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1702		empty_scaffold				gugaaaaguuggauggaaguu		Contig1720		unknown		n/a		unknown		1		12.632		1		21		18		38		GUGAAAAGUUGGAUGGAAGUU		AACUUCCAUUCGACUUUUCAC		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303		257		empty_scaffold						C17918330		239		495		uauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggauuccuuauu

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1702		empty_scaffold				gugaaaaguuggauggaaguu		LUSES1AD_RP_102_J12_15JULY2008_040		unknown		n/a		unknown		1.5		11.386		1		21		517		537		GUGAAAAGUUGGAUGGAAGUU		AAAUUUCAUCCAACUUUUCAC		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303		257		empty_scaffold						C17918330		239		495		uauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggauuccuuauu

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1703		empty_scaffold				aaaaguuggauggaaguuaga		LUSFL2AD-WB-001_H04_18NOV2008_010		unknown		n/a		unknown		1.5		9.559		1		21		67		87		AAAAGUUGGAUGGAAGUUAGA		UCAAAUUUCCAUCCAACUUUU		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303		257		empty_scaffold						C17918330		239		495		uauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggauuccuuauu

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1704		empty_scaffold				ugaaaaguuggauggaaguua		Contig12345		unknown		n/a		unknown		1		12.963		1		20		187		206		UGAAAAGUUGGAUGGAAGUU		AACUUCCAUCCGGCUUUUCA		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303		257		empty_scaffold						C17918330		239		495		uauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggauuccuuauu

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1704		empty_scaffold				ugaaaaguuggauggaaguua		Contig1720		unknown		n/a		unknown		1		13.089		1		20		18		37		UGAAAAGUUGGAUGGAAGUU		AACUUCCAUUCGACUUUUCA		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303		257		empty_scaffold						C17918330		239		495		uauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggauuccuuauu

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1704		empty_scaffold				ugaaaaguuggauggaaguua		LUSES1AD_RP_102_J12_15JULY2008_040		unknown		n/a		unknown		1.5		11.472		1		20		517		536		UGAAAAGUUGGAUGGAAGUU		AAAUUUCAUCCAACUUUUCA		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303		257		empty_scaffold						C17918330		239		495		uauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggauuccuuauu

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1704		empty_scaffold				ugaaaaguuggauggaaguua		LUSFL2AD-WB-001_H04_18NOV2008_010		unknown		n/a		unknown		1.5		9.829		1		20		70		89		UGAAAAGUUGGAUGGAAGUU		AAUUUCCAUCCAACUUUUCU		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:303		257		empty_scaffold						C17918330		239		495		uauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggauuccuuauu

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:304.miRNA:1705		empty_scaffold				uuucgcuggugaaaaguugga		LUSME1NG_Contig960		unknown		n/a		unknown		1		13.17		1		20		265		284		UUUCGCUGGUGAAAAGUUGG		CCAACUUUUCACCAGUGAGA		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:304		257		empty_scaffold						C17918330		239		495		uauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggauuccuuauu

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:304.miRNA:1707		empty_scaffold				cuggugaaaaguuggauggaa		Contig6263		kdsA; 2-dehydro-3-deoxyphosphooctonate aldolase (KDO 8-P synthase) [EC:2.5.1.55]		K01627		ko00540 Lipopolysaccharide biosynthesis (1),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		16.785		1		20		424		443		CUGGUGAAAAGUUGGAUGGA		ACCAUCCAACUUUUUACCAG		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:304		257		empty_scaffold						C17918330		239		495		uauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggauuccuuauu

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:304.miRNA:1707		empty_scaffold				cuggugaaaaguuggauggaa		Contig10689		unknown		n/a		unknown		2		18.094		1		20		585		604		CUGGUGAAAAGUUGGAUGGA		ACCAUCCAACUUUUUGCCAG		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:304		257		empty_scaffold						C17918330		239		495		uauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggauuccuuauu

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:304.miRNA:1707		empty_scaffold				cuggugaaaaguuggauggaa		LUSES1AD_RP_102_J12_15JULY2008_040		unknown		n/a		unknown		2		10.55		1		21		520		540		CUGGUGAAAAGUUGGAUGGAA		UUUCAUCCAACUUUUCACCCG		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:304		257		empty_scaffold						C17918330		239		495		uauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggauuccuuauu

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:304.miRNA:1708		empty_scaffold				gcuugguuucgcuggugaaaa		LUSME1NG-RP-116_D11_15MAR2007_089		unknown		n/a		unknown		2		15.032		1		20		85		104		GCUUGGUUUCGCUGGUGAAA		UUUCACCAGGUAAACCAAGC		Translation		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:304		257		empty_scaffold						C17918330		239		495		uauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggauuccuuauu

		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:304.miRNA:1710		empty_scaffold				guuucgcuggugaaaaguugg		LUSME1NG_Contig960		unknown		n/a		unknown		2		13.107		1		21		265		285		GUUUCGCUGGUGAAAAGUUGG		CCAACUUUUCACCAGUGAGAG		Cleavage		C17918330.Lu0910.pre-miRNA:304		257		empty_scaffold						C17918330		239		495		uauaggguccaucauccugcaaaaagggcaauggaaaauagacaguugcucuccaaaugacuacgagauaguuaggcuugguuucgcuggugaaaaguuggauggaaguuagaugccaacgggaaaguucguucuccaaacuacuucaucgggaucuaacuuucccgucuagccagacaaacugcucaaaauuccguccgaccuuccaccugccaaacgaagccuuagacuagaguuaccaguuuggauuccuuauu

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:361.miRNA:2035		empty_scaffold				ucauuucuuucucaauaaauu		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		18.664		1		21		17		38		UCAUUUCU-UUCUCAAUAAAUU		AAUUUAUUGAGAAGAGAAAUGA		Translation		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:361		224		empty_scaffold						C17937656		275		498		gcagauuuuuaacggcaauaccaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagaggagga

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:361.miRNA:2036		empty_scaffold				cauuucuuucucaauaaauug		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		17.49		1		21		16		37		CAUUUCU-UUCUCAAUAAAUUG		UAAUUUAUUGAGAAGAGAAAUG		Cleavage		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:361		224		empty_scaffold						C17937656		275		498		gcagauuuuuaacggcaauaccaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagaggagga

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:362.miRNA:2041		empty_scaffold				ucauuucuuucucaauaaauu		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		18.664		1		21		17		38		UCAUUUCU-UUCUCAAUAAAUU		AAUUUAUUGAGAAGAGAAAUGA		Translation		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:362		224		empty_scaffold						C17937656		275		498		gcagauuuuuaacggcaauaccaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagaggagga

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:362.miRNA:2042		empty_scaffold				cauuucuuucucaauaaauug		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		17.49		1		21		16		37		CAUUUCU-UUCUCAAUAAAUUG		UAAUUUAUUGAGAAGAGAAAUG		Cleavage		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:362		224		empty_scaffold						C17937656		275		498		gcagauuuuuaacggcaauaccaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagaggagga

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:363.miRNA:2047		empty_scaffold				ucauuucuuucucaauaaauu		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		18.664		1		21		17		38		UCAUUUCU-UUCUCAAUAAAUU		AAUUUAUUGAGAAGAGAAAUGA		Translation		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:363		216		empty_scaffold						C17937656		279		494		auuuuuaacggcaauaccaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagagg

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:363.miRNA:2048		empty_scaffold				cauuucuuucucaauaaauug		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		17.49		1		21		16		37		CAUUUCU-UUCUCAAUAAAUUG		UAAUUUAUUGAGAAGAGAAAUG		Cleavage		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:363		216		empty_scaffold						C17937656		279		494		auuuuuaacggcaauaccaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagagg

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:364.miRNA:2053		empty_scaffold				ucauuucuuucucaauaaauu		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		18.664		1		21		17		38		UCAUUUCU-UUCUCAAUAAAUU		AAUUUAUUGAGAAGAGAAAUGA		Translation		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:364		216		empty_scaffold						C17937656		279		494		auuuuuaacggcaauaccaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagagg

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:364.miRNA:2054		empty_scaffold				cauuucuuucucaauaaauug		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		17.49		1		21		16		37		CAUUUCU-UUCUCAAUAAAUUG		UAAUUUAUUGAGAAGAGAAAUG		Cleavage		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:364		216		empty_scaffold						C17937656		279		494		auuuuuaacggcaauaccaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagagg

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:365.miRNA:2059		empty_scaffold				ucauuucuuucucaauaaauu		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		18.664		1		21		17		38		UCAUUUCU-UUCUCAAUAAAUU		AAUUUAUUGAGAAGAGAAAUGA		Translation		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:365		200		empty_scaffold						C17937656		288		487		ggcaauaccaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauugua

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:365.miRNA:2060		empty_scaffold				cauuucuuucucaauaaauug		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		17.49		1		21		16		37		CAUUUCU-UUCUCAAUAAAUUG		UAAUUUAUUGAGAAGAGAAAUG		Cleavage		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:365		200		empty_scaffold						C17937656		288		487		ggcaauaccaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauugua

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:366.miRNA:2065		empty_scaffold				ucauuucuuucucaauaaauu		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		18.664		1		21		17		38		UCAUUUCU-UUCUCAAUAAAUU		AAUUUAUUGAGAAGAGAAAUGA		Translation		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:366		200		empty_scaffold						C17937656		288		487		ggcaauaccaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauugua

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:366.miRNA:2066		empty_scaffold				cauuucuuucucaauaaauug		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		17.49		1		21		16		37		CAUUUCU-UUCUCAAUAAAUUG		UAAUUUAUUGAGAAGAGAAAUG		Cleavage		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:366		200		empty_scaffold						C17937656		288		487		ggcaauaccaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauugua

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:367.miRNA:2071		empty_scaffold				ucauuucuuucucaauaaauu		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		18.664		1		21		17		38		UCAUUUCU-UUCUCAAUAAAUU		AAUUUAUUGAGAAGAGAAAUGA		Translation		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:367		188		empty_scaffold						C17937656		294		481		accaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuugga

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:367.miRNA:2072		empty_scaffold				cauuucuuucucaauaaauug		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		17.49		1		21		16		37		CAUUUCU-UUCUCAAUAAAUUG		UAAUUUAUUGAGAAGAGAAAUG		Cleavage		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:367		188		empty_scaffold						C17937656		294		481		accaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuugga

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:368.miRNA:2077		empty_scaffold				ucauuucuuucucaauaaauu		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		18.664		1		21		17		38		UCAUUUCU-UUCUCAAUAAAUU		AAUUUAUUGAGAAGAGAAAUGA		Translation		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:368		188		empty_scaffold						C17937656		294		481		accaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuugga

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:368.miRNA:2078		empty_scaffold				cauuucuuucucaauaaauug		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		17.49		1		21		16		37		CAUUUCU-UUCUCAAUAAAUUG		UAAUUUAUUGAGAAGAGAAAUG		Cleavage		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:368		188		empty_scaffold						C17937656		294		481		accaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuugga

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:369.miRNA:2083		empty_scaffold				ucauuucuuucucaauaaauu		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		18.664		1		21		17		38		UCAUUUCU-UUCUCAAUAAAUU		AAUUUAUUGAGAAGAGAAAUGA		Translation		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:369		194		empty_scaffold						C17937656		306		499		gaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagaggaggaa

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:369.miRNA:2084		empty_scaffold				cauuucuuucucaauaaauug		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		17.49		1		21		16		37		CAUUUCU-UUCUCAAUAAAUUG		UAAUUUAUUGAGAAGAGAAAUG		Cleavage		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:369		194		empty_scaffold						C17937656		306		499		gaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagaggaggaa

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:370.miRNA:2089		empty_scaffold				ucauuucuuucucaauaaauu		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		18.664		1		21		17		38		UCAUUUCU-UUCUCAAUAAAUU		AAUUUAUUGAGAAGAGAAAUGA		Translation		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:370		194		empty_scaffold						C17937656		306		499		gaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagaggaggaa

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:370.miRNA:2090		empty_scaffold				cauuucuuucucaauaaauug		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		17.49		1		21		16		37		CAUUUCU-UUCUCAAUAAAUUG		UAAUUUAUUGAGAAGAGAAAUG		Cleavage		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:370		194		empty_scaffold						C17937656		306		499		gaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagaggaggaa

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:371.miRNA:2095		empty_scaffold				ucauuucuuucucaauaaauu		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		18.664		1		21		17		38		UCAUUUCU-UUCUCAAUAAAUU		AAUUUAUUGAGAAGAGAAAUGA		Translation		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:371		182		empty_scaffold						C17937656		318		499		auccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagaggaggaa

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:371.miRNA:2096		empty_scaffold				cauuucuuucucaauaaauug		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		17.49		1		21		16		37		CAUUUCU-UUCUCAAUAAAUUG		UAAUUUAUUGAGAAGAGAAAUG		Cleavage		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:371		182		empty_scaffold						C17937656		318		499		auccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagaggaggaa

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:372.miRNA:2101		empty_scaffold				ucauuucuuucucaauaaauu		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		18.664		1		21		17		38		UCAUUUCU-UUCUCAAUAAAUU		AAUUUAUUGAGAAGAGAAAUGA		Translation		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:372		182		empty_scaffold						C17937656		318		499		auccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagaggaggaa

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:372.miRNA:2102		empty_scaffold				cauuucuuucucaauaaauug		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		17.49		1		21		16		37		CAUUUCU-UUCUCAAUAAAUUG		UAAUUUAUUGAGAAGAGAAAUG		Cleavage		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:372		182		empty_scaffold						C17937656		318		499		auccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagaggaggaa

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:373.miRNA:2107		empty_scaffold				ucauuucuuucucaauaaauu		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		18.664		1		21		17		38		UCAUUUCU-UUCUCAAUAAAUU		AAUUUAUUGAGAAGAGAAAUGA		Translation		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:373		170		empty_scaffold						C17937656		326		495		aucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagagga

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:373.miRNA:2108		empty_scaffold				cauuucuuucucaauaaauug		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		17.49		1		21		16		37		CAUUUCU-UUCUCAAUAAAUUG		UAAUUUAUUGAGAAGAGAAAUG		Cleavage		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:373		170		empty_scaffold						C17937656		326		495		aucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagagga

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:374.miRNA:2113		empty_scaffold				ucauuucuuucucaauaaauu		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		18.664		1		21		17		38		UCAUUUCU-UUCUCAAUAAAUU		AAUUUAUUGAGAAGAGAAAUGA		Translation		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:374		170		empty_scaffold						C17937656		326		495		aucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagagga

		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:374.miRNA:2114		empty_scaffold				cauuucuuucucaauaaauug		LUSTE1NG-RP-230_A03_16MAY2007_031		unknown		n/a		unknown		2		17.49		1		21		16		37		CAUUUCU-UUCUCAAUAAAUUG		UAAUUUAUUGAGAAGAGAAAUG		Cleavage		C17937656.Lu0910.pre-miRNA:374		170		empty_scaffold						C17937656		326		495		aucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagagga

		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:463.miRNA:2627		inside		g47422		uacgccguucgcuugaaugua		LUSST4AD-T3-058_J12_24SEP2009_040		unknown		n/a		unknown		0		24.029		1		21		350		370		UACGCCGUUCGCUUGAAUGUA		UACAUUCAAGCGAACGGCGUA		Cleavage		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:463		130		inside		g47422		0		C17960556		514		643		gcauaguccaaugggauuacgccguucgcuugaauguaaucauaguauggauacacauucaacauaagguacgaucccguggacugcagaaacuucagcagaggaaccauuaccggguuccauguucugu

		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:463.miRNA:2628		inside		g47422		auuacgccguucgcuugaaug		LUSST4AD-T3-058_J12_24SEP2009_040		unknown		n/a		unknown		0		23.31		1		21		352		372		AUUACGCCGUUCGCUUGAAUG		CAUUCAAGCGAACGGCGUAAU		Cleavage		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:463		130		inside		g47422		0		C17960556		514		643		gcauaguccaaugggauuacgccguucgcuugaauguaaucauaguauggauacacauucaacauaagguacgaucccguggacugcagaaacuucagcagaggaaccauuaccggguuccauguucugu

		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:463.miRNA:2629		inside		g47422		gauuacgccguucgcuugaau		LUSST4AD-T3-058_J12_24SEP2009_040		unknown		n/a		unknown		0		22.857		1		21		353		373		GAUUACGCCGUUCGCUUGAAU		AUUCAAGCGAACGGCGUAAUC		Cleavage		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:463		130		inside		g47422		0		C17960556		514		643		gcauaguccaaugggauuacgccguucgcuugaauguaaucauaguauggauacacauucaacauaagguacgaucccguggacugcagaaacuucagcagaggaaccauuaccggguuccauguucugu

		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:463.miRNA:2630		inside		g47422		uuacgccguucgcuugaaugu		LUSST4AD-T3-058_J12_24SEP2009_040		unknown		n/a		unknown		0		23.657		1		21		351		371		UUACGCCGUUCGCUUGAAUGU		ACAUUCAAGCGAACGGCGUAA		Cleavage		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:463		130		inside		g47422		0		C17960556		514		643		gcauaguccaaugggauuacgccguucgcuugaauguaaucauaguauggauacacauucaacauaagguacgaucccguggacugcagaaacuucagcagaggaaccauuaccggguuccauguucugu

		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:463.miRNA:2631		inside		g47422		acgccguucgcuugaaugua-		LUSST4AD-T3-058_J12_24SEP2009_040		unknown		n/a		unknown		0		24.503		1		20		350		369		ACGCCGUUCGCUUGAAUGUA		UACAUUCAAGCGAACGGCGU		Cleavage		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:463		130		inside		g47422		0		C17960556		514		643		gcauaguccaaugggauuacgccguucgcuugaauguaaucauaguauggauacacauucaacauaagguacgaucccguggacugcagaaacuucagcagaggaaccauuaccggguuccauguucugu

		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:463.miRNA:2632		inside		g47422		uccaaugggauuacgccguuc		LUSST4AD-T3-058_J12_24SEP2009_040		unknown		n/a		unknown		0		22.682		1		21		361		381		UCCAAUGGGAUUACGCCGUUC		GAACGGCGUAAUCCCAUUGGA		Cleavage		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:463		130		inside		g47422		0		C17960556		514		643		gcauaguccaaugggauuacgccguucgcuugaauguaaucauaguauggauacacauucaacauaagguacgaucccguggacugcagaaacuucagcagaggaaccauuaccggguuccauguucugu

		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:464.miRNA:2633		inside		g47422		uacgccguucgcuugaaugua		LUSST4AD-T3-058_J12_24SEP2009_040		unknown		n/a		unknown		0		24.029		1		21		350		370		UACGCCGUUCGCUUGAAUGUA		UACAUUCAAGCGAACGGCGUA		Cleavage		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:464		128		inside		g47422		0		C17960556		516		643		auaguccaaugggauuacgccguucgcuugaauguaaucauaguauggauacacauucaacauaagguacgaucccguggacugcagaaacuucagcagaggaaccauuaccggguuccauguucugu

		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:464.miRNA:2634		inside		g47422		auuacgccguucgcuugaaug		LUSST4AD-T3-058_J12_24SEP2009_040		unknown		n/a		unknown		0		23.31		1		21		352		372		AUUACGCCGUUCGCUUGAAUG		CAUUCAAGCGAACGGCGUAAU		Cleavage		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:464		128		inside		g47422		0		C17960556		516		643		auaguccaaugggauuacgccguucgcuugaauguaaucauaguauggauacacauucaacauaagguacgaucccguggacugcagaaacuucagcagaggaaccauuaccggguuccauguucugu

		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:464.miRNA:2635		inside		g47422		gauuacgccguucgcuugaau		LUSST4AD-T3-058_J12_24SEP2009_040		unknown		n/a		unknown		0		22.857		1		21		353		373		GAUUACGCCGUUCGCUUGAAU		AUUCAAGCGAACGGCGUAAUC		Cleavage		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:464		128		inside		g47422		0		C17960556		516		643		auaguccaaugggauuacgccguucgcuugaauguaaucauaguauggauacacauucaacauaagguacgaucccguggacugcagaaacuucagcagaggaaccauuaccggguuccauguucugu

		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:464.miRNA:2636		inside		g47422		uuacgccguucgcuugaaugu		LUSST4AD-T3-058_J12_24SEP2009_040		unknown		n/a		unknown		0		23.657		1		21		351		371		UUACGCCGUUCGCUUGAAUGU		ACAUUCAAGCGAACGGCGUAA		Cleavage		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:464		128		inside		g47422		0		C17960556		516		643		auaguccaaugggauuacgccguucgcuugaauguaaucauaguauggauacacauucaacauaagguacgaucccguggacugcagaaacuucagcagaggaaccauuaccggguuccauguucugu

		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:464.miRNA:2637		inside		g47422		acgccguucgcuugaaugua-		LUSST4AD-T3-058_J12_24SEP2009_040		unknown		n/a		unknown		0		24.503		1		20		350		369		ACGCCGUUCGCUUGAAUGUA		UACAUUCAAGCGAACGGCGU		Cleavage		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:464		128		inside		g47422		0		C17960556		516		643		auaguccaaugggauuacgccguucgcuugaauguaaucauaguauggauacacauucaacauaagguacgaucccguggacugcagaaacuucagcagaggaaccauuaccggguuccauguucugu

		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:464.miRNA:2638		inside		g47422		uccaaugggauuacgccguuc		LUSST4AD-T3-058_J12_24SEP2009_040		unknown		n/a		unknown		0		22.682		1		21		361		381		UCCAAUGGGAUUACGCCGUUC		GAACGGCGUAAUCCCAUUGGA		Cleavage		C17960556.Lu0910.pre-miRNA:464		128		inside		g47422		0		C17960556		516		643		auaguccaaugggauuacgccguucgcuugaauguaaucauaguauggauacacauucaacauaagguacgaucccguggacugcagaaacuucagcagaggaaccauuaccggguuccauguucugu

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:466.miRNA:2649		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:466		327		empty_scaffold						C17962458		305		631		acucacuaacacuucaauugaacauaccuacacuuaauuucagaaaagcacaaauuugaaaaacuaggguucuuuaggagaaucccuaauuucaccaaaucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacuca

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:467.miRNA:2653		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:467		327		empty_scaffold						C17962458		305		631		acucacuaacacuucaauugaacauaccuacacuuaauuucagaaaagcacaaauuugaaaaacuaggguucuuuaggagaaucccuaauuucaccaaaucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacuca

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:468.miRNA:2656		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:468		316		empty_scaffold						C17962458		322		637		uugaacauaccuacacuuaauuucagaaaagcacaaauuugaaaaacuaggguucuuuaggagaaucccuaauuucaccaaaucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:469.miRNA:2660		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:469		316		empty_scaffold						C17962458		322		637		uugaacauaccuacacuuaauuucagaaaagcacaaauuugaaaaacuaggguucuuuaggagaaucccuaauuucaccaaaucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:470.miRNA:2663		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:470		310		empty_scaffold						C17962458		328		637		auaccuacacuuaauuucagaaaagcacaaauuugaaaaacuaggguucuuuaggagaaucccuaauuucaccaaaucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:471.miRNA:2667		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:471		310		empty_scaffold						C17962458		328		637		auaccuacacuuaauuucagaaaagcacaaauuugaaaaacuaggguucuuuaggagaaucccuaauuucaccaaaucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:472.miRNA:2670		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:472		300		empty_scaffold						C17962458		349		648		aaagcacaaauuugaaaaacuaggguucuuuaggagaaucccuaauuucaccaaaucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcuaauaacuuucua

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:473.miRNA:2674		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:473		300		empty_scaffold						C17962458		349		648		aaagcacaaauuugaaaaacuaggguucuuuaggagaaucccuaauuucaccaaaucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcuaauaacuuucua

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:474.miRNA:2677		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:474		292		empty_scaffold						C17962458		357		648		aauuugaaaaacuaggguucuuuaggagaaucccuaauuucaccaaaucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcuaauaacuuucua

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:475.miRNA:2681		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:475		292		empty_scaffold						C17962458		357		648		aauuugaaaaacuaggguucuuuaggagaaucccuaauuucaccaaaucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcuaauaacuuucua

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:476.miRNA:2684		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:476		246		empty_scaffold						C17962458		403		648		aucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcuaauaacuuucua

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:477.miRNA:2688		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:477		246		empty_scaffold						C17962458		403		648		aucagucacuauggcugaauucaaguaauagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcuaauaacuuucua

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:478.miRNA:2691		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:478		218		empty_scaffold						C17962458		431		648		uagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcuaauaacuuucua

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:479.miRNA:2695		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:479		218		empty_scaffold						C17962458		431		648		uagcauucgacaguagugcuuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcuaauaacuuucua

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:480.miRNA:2698		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:480		199		empty_scaffold						C17962458		450		648		uuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcuaauaacuuucua

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:481.miRNA:2702		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:481		199		empty_scaffold						C17962458		450		648		uuagagaguaaucagggauuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcuaauaacuuucua

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:482.miRNA:2705		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:482		171		empty_scaffold						C17962458		467		637		auuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:483.miRNA:2709		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:483		171		empty_scaffold						C17962458		467		637		auuguggguaccuuuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:484.miRNA:2712		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:484		158		empty_scaffold						C17962458		480		637		uuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:485.miRNA:2716		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:485		158		empty_scaffold						C17962458		480		637		uuuuaucgaccgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:486.miRNA:2719		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:486		148		empty_scaffold						C17962458		490		637		cgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:487.miRNA:2723		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:487		148		empty_scaffold						C17962458		490		637		cgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:488.miRNA:2726		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:488		148		empty_scaffold						C17962458		490		637		cgauaaacuucacaaaauaagagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:489.miRNA:2728		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:489		128		empty_scaffold						C17962458		510		637		gagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:490.miRNA:2732		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:490		128		empty_scaffold						C17962458		510		637		gagauggaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacucaaagcua

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:491.miRNA:2735		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:491		116		empty_scaffold						C17962458		516		631		gaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacuca

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:492.miRNA:2739		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:492		116		empty_scaffold						C17962458		516		631		gaggucagagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcucauggacuca

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:493.miRNA:2742		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:493		102		empty_scaffold						C17962458		522		623		agagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcuca

		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:494.miRNA:2746		empty_scaffold				aggaagcuucaauggcaucaa		Contig933		unknown		n/a		unknown		2		18.818		1		20		295		314		AGGAAGCUUCAAUGGCAUCA		UAAUGUCAUUGAAGCUUCUU		Cleavage		C17962458.Lu0910.pre-miRNA:494		102		empty_scaffold						C17962458		522		623		agagcucguguuugggcuucaauagaggaagcuucaauggcaucaauuuggaccauacuauugaugauugugaagcuuucaagggaaagcuacaugagcuca

		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:497.miRNA:2760		empty_scaffold				auucaguuuuuugguuugaug		Contig10351		unknown		n/a		unknown		2		12.018		1		21		57		77		AUUCAGUUUUUUGGUUUGAUG		UAUGAAACUAAAAAAUUGAAU		Cleavage		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:497		488		empty_scaffold						C17967658		12		499		uauggaaaauaauuaauucaguuuuuugguuugauguuaaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacgucacgucuguggacauccuacguggcgaauagacgggauuuugggacgacgguggacggaauuuuugacaucgaacaaaaaaaccgaauucuucaacuuaaaugccauucucauaaaauguuaaaacuuauggaauuauuaaugucaaugcaugaguauugaauaaucacccuccucauuauucacaaaaugaaaaccaucaaucaacaacgucaaggcuauguguaaucuaggauucacauuuugauuugaaucucccauggucaaauuucauuuauaagcuauuuugcaaguaacuaugauuaugaaugccuauauuuucguuugucguaaauauugaaugaaauucaugucuuaacuugaauuggauaaauaagaauaacuugcuauu

		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:497.miRNA:2761		empty_scaffold				uucaguuuuuugguuugaugu		Contig3095		RP-L26e; large subunit ribosomal protein L26e		K02898		ko03010 Ribosome (6)		2		6.022		1		21		133		153		UUCAGUUUUUUGGUUUGAUGU		ACAUUAAACCAAAAAACUUAA		Cleavage		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:497		488		empty_scaffold						C17967658		12		499		uauggaaaauaauuaauucaguuuuuugguuugauguuaaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacgucacgucuguggacauccuacguggcgaauagacgggauuuugggacgacgguggacggaauuuuugacaucgaacaaaaaaaccgaauucuucaacuuaaaugccauucucauaaaauguuaaaacuuauggaauuauuaaugucaaugcaugaguauugaauaaucacccuccucauuauucacaaaaugaaaaccaucaaucaacaacgucaaggcuauguguaaucuaggauucacauuuugauuugaaucucccauggucaaauuucauuuauaagcuauuuugcaaguaacuaugauuaugaaugccuauauuuucguuugucguaaauauugaaugaaauucaugucuuaacuugaauuggauaaauaagaauaacuugcuauu

		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:497.miRNA:2761		empty_scaffold				uucaguuuuuugguuugaugu		LUSHE1AD_Contig836		RP-L26e; large subunit ribosomal protein L26e		K02898		ko03010 Ribosome (6)		2		6.022		1		21		195		215		UUCAGUUUUUUGGUUUGAUGU		ACAUUAAACCAAAAAACUUAA		Cleavage		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:497		488		empty_scaffold						C17967658		12		499		uauggaaaauaauuaauucaguuuuuugguuugauguuaaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacgucacgucuguggacauccuacguggcgaauagacgggauuuugggacgacgguggacggaauuuuugacaucgaacaaaaaaaccgaauucuucaacuuaaaugccauucucauaaaauguuaaaacuuauggaauuauuaaugucaaugcaugaguauugaauaaucacccuccucauuauucacaaaaugaaaaccaucaaucaacaacgucaaggcuauguguaaucuaggauucacauuuugauuugaaucucccauggucaaauuucauuuauaagcuauuuugcaaguaacuaugauuaugaaugccuauauuuucguuugucguaaauauugaaugaaauucaugucuuaacuugaauuggauaaauaagaauaacuugcuauu

		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:497.miRNA:2761		empty_scaffold				uucaguuuuuugguuugaugu		LUSGE1NG-RP-277_G09_22NOV2007_067		unknown		n/a		unknown		1.5		5.298		1		21		38		58		UUCAGUUUUUUGGUUUGAUGU		ACAUUCAACCAAAAAACUGAA		Cleavage		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:497		488		empty_scaffold						C17967658		12		499		uauggaaaauaauuaauucaguuuuuugguuugauguuaaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacgucacgucuguggacauccuacguggcgaauagacgggauuuugggacgacgguggacggaauuuuugacaucgaacaaaaaaaccgaauucuucaacuuaaaugccauucucauaaaauguuaaaacuuauggaauuauuaaugucaaugcaugaguauugaauaaucacccuccucauuauucacaaaaugaaaaccaucaaucaacaacgucaaggcuauguguaaucuaggauucacauuuugauuugaaucucccauggucaaauuucauuuauaagcuauuuugcaaguaacuaugauuaugaaugccuauauuuucguuugucguaaauauugaaugaaauucaugucuuaacuugaauuggauaaauaagaauaacuugcuauu

		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:497.miRNA:2765		empty_scaffold				uuuuuugguuugauguu-aaa		LUSTC1NG-RP-207_H09_13MAY2007_065		unknown		n/a		unknown		2		15.349		1		20		354		373		UUUUUUGGUUUGAUGUUNAA		UUUCACAUCAAACCAAAAAA		Cleavage		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:497		488		empty_scaffold						C17967658		12		499		uauggaaaauaauuaauucaguuuuuugguuugauguuaaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacgucacgucuguggacauccuacguggcgaauagacgggauuuugggacgacgguggacggaauuuuugacaucgaacaaaaaaaccgaauucuucaacuuaaaugccauucucauaaaauguuaaaacuuauggaauuauuaaugucaaugcaugaguauugaauaaucacccuccucauuauucacaaaaugaaaaccaucaaucaacaacgucaaggcuauguguaaucuaggauucacauuuugauuugaaucucccauggucaaauuucauuuauaagcuauuuugcaaguaacuaugauuaugaaugccuauauuuucguuugucguaaauauugaaugaaauucaugucuuaacuugaauuggauaaauaagaauaacuugcuauu

		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:498.miRNA:2766		empty_scaffold				auucaguuuuuugguuugaug		Contig10351		unknown		n/a		unknown		2		12.018		1		21		57		77		AUUCAGUUUUUUGGUUUGAUG		UAUGAAACUAAAAAAUUGAAU		Cleavage		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:498		462		empty_scaffold						C17967658		25		486		uaauucaguuuuuugguuugauguuaaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacgucacgucuguggacauccuacguggcgaauagacgggauuuugggacgacgguggacggaauuuuugacaucgaacaaaaaaaccgaauucuucaacuuaaaugccauucucauaaaauguuaaaacuuauggaauuauuaaugucaaugcaugaguauugaauaaucacccuccucauuauucacaaaaugaaaaccaucaaucaacaacgucaaggcuauguguaaucuaggauucacauuuugauuugaaucucccauggucaaauuucauuuauaagcuauuuugcaaguaacuaugauuaugaaugccuauauuuucguuugucguaaauauugaaugaaauucaugucuuaacuugaauuggauaaauaaga

		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:498.miRNA:2767		empty_scaffold				uucaguuuuuugguuugaugu		Contig3095		RP-L26e; large subunit ribosomal protein L26e		K02898		ko03010 Ribosome (6)		2		6.022		1		21		133		153		UUCAGUUUUUUGGUUUGAUGU		ACAUUAAACCAAAAAACUUAA		Cleavage		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:498		462		empty_scaffold						C17967658		25		486		uaauucaguuuuuugguuugauguuaaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacgucacgucuguggacauccuacguggcgaauagacgggauuuugggacgacgguggacggaauuuuugacaucgaacaaaaaaaccgaauucuucaacuuaaaugccauucucauaaaauguuaaaacuuauggaauuauuaaugucaaugcaugaguauugaauaaucacccuccucauuauucacaaaaugaaaaccaucaaucaacaacgucaaggcuauguguaaucuaggauucacauuuugauuugaaucucccauggucaaauuucauuuauaagcuauuuugcaaguaacuaugauuaugaaugccuauauuuucguuugucguaaauauugaaugaaauucaugucuuaacuugaauuggauaaauaaga

		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:498.miRNA:2767		empty_scaffold				uucaguuuuuugguuugaugu		LUSHE1AD_Contig836		RP-L26e; large subunit ribosomal protein L26e		K02898		ko03010 Ribosome (6)		2		6.022		1		21		195		215		UUCAGUUUUUUGGUUUGAUGU		ACAUUAAACCAAAAAACUUAA		Cleavage		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:498		462		empty_scaffold						C17967658		25		486		uaauucaguuuuuugguuugauguuaaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacgucacgucuguggacauccuacguggcgaauagacgggauuuugggacgacgguggacggaauuuuugacaucgaacaaaaaaaccgaauucuucaacuuaaaugccauucucauaaaauguuaaaacuuauggaauuauuaaugucaaugcaugaguauugaauaaucacccuccucauuauucacaaaaugaaaaccaucaaucaacaacgucaaggcuauguguaaucuaggauucacauuuugauuugaaucucccauggucaaauuucauuuauaagcuauuuugcaaguaacuaugauuaugaaugccuauauuuucguuugucguaaauauugaaugaaauucaugucuuaacuugaauuggauaaauaaga

		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:498.miRNA:2767		empty_scaffold				uucaguuuuuugguuugaugu		LUSGE1NG-RP-277_G09_22NOV2007_067		unknown		n/a		unknown		1.5		5.298		1		21		38		58		UUCAGUUUUUUGGUUUGAUGU		ACAUUCAACCAAAAAACUGAA		Cleavage		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:498		462		empty_scaffold						C17967658		25		486		uaauucaguuuuuugguuugauguuaaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacgucacgucuguggacauccuacguggcgaauagacgggauuuugggacgacgguggacggaauuuuugacaucgaacaaaaaaaccgaauucuucaacuuaaaugccauucucauaaaauguuaaaacuuauggaauuauuaaugucaaugcaugaguauugaauaaucacccuccucauuauucacaaaaugaaaaccaucaaucaacaacgucaaggcuauguguaaucuaggauucacauuuugauuugaaucucccauggucaaauuucauuuauaagcuauuuugcaaguaacuaugauuaugaaugccuauauuuucguuugucguaaauauugaaugaaauucaugucuuaacuugaauuggauaaauaaga

		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:498.miRNA:2771		empty_scaffold				uuuuuugguuugauguu-aaa		LUSTC1NG-RP-207_H09_13MAY2007_065		unknown		n/a		unknown		2		15.349		1		20		354		373		UUUUUUGGUUUGAUGUUNAA		UUUCACAUCAAACCAAAAAA		Cleavage		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:498		462		empty_scaffold						C17967658		25		486		uaauucaguuuuuugguuugauguuaaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacgucacgucuguggacauccuacguggcgaauagacgggauuuugggacgacgguggacggaauuuuugacaucgaacaaaaaaaccgaauucuucaacuuaaaugccauucucauaaaauguuaaaacuuauggaauuauuaaugucaaugcaugaguauugaauaaucacccuccucauuauucacaaaaugaaaaccaucaaucaacaacgucaaggcuauguguaaucuaggauucacauuuugauuugaaucucccauggucaaauuucauuuauaagcuauuuugcaaguaacuaugauuaugaaugccuauauuuucguuugucguaaauauugaaugaaauucaugucuuaacuugaauuggauaaauaaga

		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:499.miRNA:2775		empty_scaffold				uuuuuugguuugauguu-aaa		LUSTC1NG-RP-207_H09_13MAY2007_065		unknown		n/a		unknown		2		15.349		1		20		354		373		UUUUUUGGUUUGAUGUUNAA		UUUCACAUCAAACCAAAAAA		Cleavage		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:499		456		empty_scaffold						C17967658		31		486		aguuuuuugguuugauguuaaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacgucacgucuguggacauccuacguggcgaauagacgggauuuugggacgacgguggacggaauuuuugacaucgaacaaaaaaaccgaauucuucaacuuaaaugccauucucauaaaauguuaaaacuuauggaauuauuaaugucaaugcaugaguauugaauaaucacccuccucauuauucacaaaaugaaaaccaucaaucaacaacgucaaggcuauguguaaucuaggauucacauuuugauuugaaucucccauggucaaauuucauuuauaagcuauuuugcaaguaacuaugauuaugaaugccuauauuuucguuugucguaaauauugaaugaaauucaugucuuaacuugaauuggauaaauaaga

		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:500.miRNA:2778		empty_scaffold				auucaguuuuuugguuugaug		Contig10351		unknown		n/a		unknown		2		12.018		1		21		57		77		AUUCAGUUUUUUGGUUUGAUG		UAUGAAACUAAAAAAUUGAAU		Cleavage		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:500		491		empty_scaffold						C17967658		6		496		aaauaauauggaaaauaauuaauucaguuuuuugguuugauguuaaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacgucacgucuguggacauccuacguggcgaauagacgggauuuugggacgacgguggacggaauuuuugacaucgaacaaaaaaaccgaauucuucaacuuaaaugccauucucauaaaauguuaaaacuuauggaauuauuaaugucaaugcaugaguauugaauaaucacccuccucauuauucacaaaaugaaaaccaucaaucaacaacgucaaggcuauguguaaucuaggauucacauuuugauuugaaucucccauggucaaauuucauuuauaagcuauuuugcaaguaacuaugauuaugaaugccuauauuuucguuugucguaaauauugaaugaaauucaugucuuaacuugaauuggauaaauaagaauaacuugcu

		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:500.miRNA:2779		empty_scaffold				uucaguuuuuugguuugaugu		Contig3095		RP-L26e; large subunit ribosomal protein L26e		K02898		ko03010 Ribosome (6)		2		6.022		1		21		133		153		UUCAGUUUUUUGGUUUGAUGU		ACAUUAAACCAAAAAACUUAA		Cleavage		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:500		491		empty_scaffold						C17967658		6		496		aaauaauauggaaaauaauuaauucaguuuuuugguuugauguuaaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacgucacgucuguggacauccuacguggcgaauagacgggauuuugggacgacgguggacggaauuuuugacaucgaacaaaaaaaccgaauucuucaacuuaaaugccauucucauaaaauguuaaaacuuauggaauuauuaaugucaaugcaugaguauugaauaaucacccuccucauuauucacaaaaugaaaaccaucaaucaacaacgucaaggcuauguguaaucuaggauucacauuuugauuugaaucucccauggucaaauuucauuuauaagcuauuuugcaaguaacuaugauuaugaaugccuauauuuucguuugucguaaauauugaaugaaauucaugucuuaacuugaauuggauaaauaagaauaacuugcu

		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:500.miRNA:2779		empty_scaffold				uucaguuuuuugguuugaugu		LUSHE1AD_Contig836		RP-L26e; large subunit ribosomal protein L26e		K02898		ko03010 Ribosome (6)		2		6.022		1		21		195		215		UUCAGUUUUUUGGUUUGAUGU		ACAUUAAACCAAAAAACUUAA		Cleavage		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:500		491		empty_scaffold						C17967658		6		496		aaauaauauggaaaauaauuaauucaguuuuuugguuugauguuaaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacgucacgucuguggacauccuacguggcgaauagacgggauuuugggacgacgguggacggaauuuuugacaucgaacaaaaaaaccgaauucuucaacuuaaaugccauucucauaaaauguuaaaacuuauggaauuauuaaugucaaugcaugaguauugaauaaucacccuccucauuauucacaaaaugaaaaccaucaaucaacaacgucaaggcuauguguaaucuaggauucacauuuugauuugaaucucccauggucaaauuucauuuauaagcuauuuugcaaguaacuaugauuaugaaugccuauauuuucguuugucguaaauauugaaugaaauucaugucuuaacuugaauuggauaaauaagaauaacuugcu

		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:500.miRNA:2779		empty_scaffold				uucaguuuuuugguuugaugu		LUSGE1NG-RP-277_G09_22NOV2007_067		unknown		n/a		unknown		1.5		5.298		1		21		38		58		UUCAGUUUUUUGGUUUGAUGU		ACAUUCAACCAAAAAACUGAA		Cleavage		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:500		491		empty_scaffold						C17967658		6		496		aaauaauauggaaaauaauuaauucaguuuuuugguuugauguuaaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacgucacgucuguggacauccuacguggcgaauagacgggauuuugggacgacgguggacggaauuuuugacaucgaacaaaaaaaccgaauucuucaacuuaaaugccauucucauaaaauguuaaaacuuauggaauuauuaaugucaaugcaugaguauugaauaaucacccuccucauuauucacaaaaugaaaaccaucaaucaacaacgucaaggcuauguguaaucuaggauucacauuuugauuugaaucucccauggucaaauuucauuuauaagcuauuuugcaaguaacuaugauuaugaaugccuauauuuucguuugucguaaauauugaaugaaauucaugucuuaacuugaauuggauaaauaagaauaacuugcu

		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:500.miRNA:2783		empty_scaffold				uuuuuugguuugauguu-aaa		LUSTC1NG-RP-207_H09_13MAY2007_065		unknown		n/a		unknown		2		15.349		1		20		354		373		UUUUUUGGUUUGAUGUUNAA		UUUCACAUCAAACCAAAAAA		Cleavage		C17967658.Lu0910.pre-miRNA:500		491		empty_scaffold						C17967658		6		496		aaauaauauggaaaauaauuaauucaguuuuuugguuugauguuaaaauuuugcccaucgucgucucaaaauuccguccauuuuguuaugcaggaugugcacgucacgucuguggacauccuacguggcgaauagacgggauuuugggacgacgguggacggaauuuuugacaucgaacaaaaaaaccgaauucuucaacuuaaaugccauucucauaaaauguuaaaacuuauggaauuauuaaugucaaugcaugaguauugaauaaucacccuccucauuauucacaaaaugaaaaccaucaaucaacaacgucaaggcuauguguaaucuaggauucacauuuugauuugaaucucccauggucaaauuucauuuauaagcuauuuugcaaguaacuaugauuaugaaugccuauauuuucguuugucguaaauauugaaugaaauucaugucuuaacuugaauuggauaaauaagaauaacuugcu

		C17975554.Lu0910.pre-miRNA:504.miRNA:2807		empty_scaffold				uuugauuauguaguuggauuc		03-LUSEN1NG-RP-135_A06_23MAR2007_048		unknown		n/a		unknown		1.5		2.813		1		20		61		80		UUUGAUUAUGUAGUUGGAUU		AAUUCAACAACAUAAUCAAA		Cleavage		C17975554.Lu0910.pre-miRNA:504		451		empty_scaffold						C17975554		43		493		caguaugaccuuugauuauguaguuggauucugaguuuugcagcagaggaaacucaugcugugauuuaauguuguguuugucucuuuuucucgcugguaacuaucucuauucaugacaaagacgugagguuuggaagccaggcagacccagauuuauacuggguugaaaacuguacuguugauagaaccuuguuuggagucuuugugcuaggggaguaguggcgagauaaauggcaguaaugauuacuaaagccagauuuugauuauacuugguuuuagcgcaguuaaaaaggaacaaggacaucaguuugguuggauguucuuccauuuuugcucauauuaaauaacuguuguuugcaggaaccaagucaccauuguaguuuccagcgugggaaucuucaugcucccccccuagauuuggugucugaccuccuuuacaaagguuauauuc

		C17988750.Lu0910.pre-miRNA:535.miRNA:2984		empty_scaffold				aucuaccaagggaaaagcaau		Contig7643		unknown		n/a		unknown		2		8.833		1		20		693		712		AUCUACCAAGGGAAAAGCAA		UUGUUUUUCAUUUGGUAGAU		Translation		C17988750.Lu0910.pre-miRNA:535		122		empty_scaffold						C17988750		379		500		aauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaauucauaauc

		C17988750.Lu0910.pre-miRNA:535.miRNA:2985		empty_scaffold				ucuaccaagggaaaagcaauu		Contig1640		unknown		n/a		unknown		2		17.952		1		21		1014		1034		UCUACCAAGGGAAAAGCAAUU		GGUUUCUUUUCCCUUGGUGGA		Cleavage		C17988750.Lu0910.pre-miRNA:535		122		empty_scaffold						C17988750		379		500		aauuagugaucuaccaagggaaaagcaauuauaucacuugauauuaauauugaaucuucugguaaaucacuaaucugauuggaacucaguuucauauaacaaagauggaggaauucauaauc

		C17993064.Lu0910.pre-miRNA:546.miRNA:3045		empty_scaffold				guuuuuugguccacaaauuga		Contig6268		unknown		n/a		unknown		2		16.481		1		21		502		522		GUUUUUUGGUCCACAAAUUGA		UCAAUCUGUGGACGAAAAAAC		Cleavage		C17993064.Lu0910.pre-miRNA:546		269		empty_scaffold						C17993064		466		734		auaucgguuaaggggguuacaacuuacaagucacgaauuucucguguguuuuuugguccacaaauugauugaauuaagaaucaauuugaugauaauucauauguuuuguagacuuuuugaguugggugggguuugauucauuagucuuuuggucaauauaaauuauugaucggguuaaaucggaacaauuuuuaccagcucuaguauaaacacuuauaaaugaagugagaucaagagaucaaauuaaguacguggauucuaauuaguga

		C17993064.Lu0910.pre-miRNA:548.miRNA:3057		empty_scaffold				guuuuuugguccacaaauuga		Contig6268		unknown		n/a		unknown		2		16.481		1		21		502		522		GUUUUUUGGUCCACAAAUUGA		UCAAUCUGUGGACGAAAAAAC		Cleavage		C17993064.Lu0910.pre-miRNA:548		239		empty_scaffold						C17993064		484		722		acaacuuacaagucacgaauuucucguguguuuuuugguccacaaauugauugaauuaagaaucaauuugaugauaauucauauguuuuguagacuuuuugaguugggugggguuugauucauuagucuuuuggucaauauaaauuauugaucggguuaaaucggaacaauuuuuaccagcucuaguauaaacacuuauaaaugaagugagaucaagagaucaaauuaaguacguggau

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3126		inside		g47600		cauuggggaugggaauauuga		03-LUSBE1NG-RP-049_F10_24OCT2006_070		unknown		n/a		unknown		2.5		24.101		1		20		371		390		CAUUGGGGAUGGGAAUAUUG		UGAUGUUCCCAUCCCUGAUG		Cleavage		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3126		inside		g47600		cauuggggaugggaauauuga		Contig9386		unknown		n/a		unknown		3		17.375		1		20		496		515		CAUUGGGGAUGGGAAUAUUG		CAAUGUUCCCAUCCUGGAUG		Cleavage		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3127		inside		g47600		uuggggaugggaauauugaaa		Contig5897		PAPSS; 3'-phosphoadenosine 5'-phosphosulfate synthase [EC:2.7.7.4 2.7.1.25]		K13811		ko00230 Purine metabolism (2),ko00450 Selenocompound metabolism (1),ko00920 Sulfur metabolism (1),ko01100 Metabolic pathways (12),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (3)		0		22.005		1		21		914		934		UUGGGGAUGGGAAUAUUGAAA		UUUCAAUAUUCCCAUCCCCAA		Cleavage		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3127		inside		g47600		uuggggaugggaauauugaaa		Contig12545		unknown		K15223		unknown		3		11.485		1		20		341		360		UUGGGGAUGGGAAUAUUGAA		UUUACUAUUUCCAUUCUCAA		Cleavage		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3127		inside		g47600		uuggggaugggaauauugaaa		Contig417		unknown		n/a		unknown		3		18.11		1		20		191		210		UUGGGGAUGGGAAUAUUGAA		UUCAUUAUUCUCAUCUUCAG		Cleavage		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3127		inside		g47600		uuggggaugggaauauugaaa		Contig9729		unknown		n/a		unknown		2.5		10.951		1		20		69		88		UUGGGGAUGGGAAUAUUGAA		UUCCAUAUUCCCCUCCCUAA		Cleavage		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3128		inside		g47600		auuggggaugggaauauugaa		Contig5897		PAPSS; 3'-phosphoadenosine 5'-phosphosulfate synthase [EC:2.7.7.4 2.7.1.25]		K13811		ko00230 Purine metabolism (2),ko00450 Selenocompound metabolism (1),ko00920 Sulfur metabolism (1),ko01100 Metabolic pathways (12),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (3)		0		24.89		1		21		915		935		AUUGGGGAUGGGAAUAUUGAA		UUCAAUAUUCCCAUCCCCAAU		Cleavage		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3128		inside		g47600		auuggggaugggaauauugaa		Contig2		unknown		n/a		unknown		3		10.245		1		20		844		863		AUUGGGGAUGGGAAUAUUGA		UCAAUAUUUCUUUUCUCAAU		Translation		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3128		inside		g47600		auuggggaugggaauauugaa		Contig417		unknown		n/a		unknown		3		18.389		1		21		191		211		AUUGGGGAUGGGAAUAUUGAA		UUCAUUAUUCUCAUCUUCAGU		Cleavage		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3128		inside		g47600		auuggggaugggaauauugaa		Contig9502		unknown		n/a		unknown		3		13.018		1		20		421		440		AUUGGGGAUGGGAAUAUUGA		UUAAUCUUCUUAUCUCCAAU		Cleavage		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3128		inside		g47600		auuggggaugggaauauugaa		LUSGC1NG-RP-195_B02_31JAN2007_014		unknown		n/a		unknown		2.5		3.786		1		20		329		348		AUUGGGGAUGGGAAUAUUGA		UUGAUCUUCCCAUUCCCAAU		Cleavage		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3129		inside		g47600		ugcauuggggaugggaauauu		Contig2802		E1.11.1.11; L-ascorbate peroxidase [EC:1.11.1.11]		K00434		ko00480 Glutathione metabolism (1),ko00053 Ascorbate and aldarate metabolism (3)		3		9.948		1		20		69		87		UGCAUUGGGGAUGGGAAUAU		AUAUUUCCAUCCC-AAUGCA		Cleavage		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3130		inside		g47600		uggggaugggaauauugaaac		Contig11836		unknown		K05941		unknown		3		8.316		1		20		8		27		UGGGGAUGGGAAUAUUGAAA		UUGCCGUAUUCCCAUCUCCA		Cleavage		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3130		inside		g47600		uggggaugggaauauugaaac		Contig994		TUBB; tubulin beta		K07375		ko04145 Phagosome (1),ko04540 Gap junction (1),ko05130 Pathogenic Escherichia coli infection (1)		3		18.676		1		20		583		602		UGGGGAUGGGAAUAUUGAAA		UCUCAGUAUUCCCAUCUCCU		Cleavage		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3130		inside		g47600		uggggaugggaauauugaaac		Contig5897		PAPSS; 3'-phosphoadenosine 5'-phosphosulfate synthase [EC:2.7.7.4 2.7.1.25]		K13811		ko00230 Purine metabolism (2),ko00450 Selenocompound metabolism (1),ko00920 Sulfur metabolism (1),ko01100 Metabolic pathways (12),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (3)		0		21.067		1		21		913		933		UGGGGAUGGGAAUAUUGAAAC		GUUUCAAUAUUCCCAUCCCCA		Cleavage		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3130		inside		g47600		uggggaugggaauauugaaac		Contig11107		unknown		n/a		unknown		3		17.111		1		21		720		740		UGGGGAUGGGAAUAUUGAAAC		GUGUUAAUAUUCCUGUCCUCA		Cleavage		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3130		inside		g47600		uggggaugggaauauugaaac		Contig2717		unknown		n/a		unknown		3		11.169		1		20		300		319		UGGGGAUGGGAAUAUUGAAA		UUGCUAUAUUCCCAUUCCUA		Cleavage		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3130		inside		g47600		uggggaugggaauauugaaac		LUSGC1NG-RP-114_A05_29JAN2007_047		unknown		n/a		unknown		3		7.87		1		20		382		401		UGGGGAUGGGAAUAUUGAAA		UUUCAGCAUUCUCAUCUUCA		Cleavage		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3130		inside		g47600		uggggaugggaauauugaaac		LUSGE1NG-RP-164_C12_03APR2007_092		unknown		n/a		unknown		3		9.049		1		21		294		314		UGGGGAUGGGAAUAUUGAAAC		GUUUCAAUAAUCCCAUCUUCU		Cleavage		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3130		inside		g47600		uggggaugggaauauugaaac		LUSHE1NG-RP-027_A06_08FEB2007_048		unknown		n/a		unknown		3		9.783		1		20		366		385		UGGGGAUGGGAAUAUUGAAA		UUUCAGCAUUCUCAUCUUCA		Cleavage		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3131		inside		g47600		gaugggaauauugaaaccaca		Contig13414		RAB1A; Ras-related protein Rab-1A		K07874		ko05134 Legionellosis (2)		2.5		16.387		1		20		528		547		GAUGGGAAUAUUGAAACCAC		GUAGUUUCAAUAUUCUUAUU		Cleavage		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3131		inside		g47600		gaugggaauauugaaaccaca		Contig5897		PAPSS; 3'-phosphoadenosine 5'-phosphosulfate synthase [EC:2.7.7.4 2.7.1.25]		K13811		ko00230 Purine metabolism (2),ko00450 Selenocompound metabolism (1),ko00920 Sulfur metabolism (1),ko01100 Metabolic pathways (12),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (3)		0		17.694		1		21		909		929		GAUGGGAAUAUUGAAACCACA		UGUGGUUUCAAUAUUCCCAUC		Cleavage		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3131		inside		g47600		gaugggaauauugaaaccaca		LUSST4AD-T3-058_J08_24SEP2009_024		unknown		n/a		unknown		2.5		16.387		1		20		241		260		GAUGGGAAUAUUGAAACCAC		GUAGUUUCAAUAUUCUUAUU		Cleavage		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3131		inside		g47600		gaugggaauauugaaaccaca		LUSTE1NG_Contig1762		unknown		n/a		unknown		3		19.624		1		21		30		50		GAUGGGAAUAUUGAAACCACA		UCUUGUUUCGAUAUUUCCAUC		Cleavage		C17998638.Lu0910.pre-miRNA:561		67		inside		g47600		3		C17998638		684		750		agugcauuggggaugggaauauugaaaccacaguugucucaggaucaagaacaccauccucaaguac

		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3239		empty_scaffold				ucuuuaguuacaauuccauaa		Contig1484		unknown		n/a		unknown		2		13.709		1		20		413		432		UCUUUAGUUACAAUUCCAUA		AAUGAAAUUGUAACUAAAGA		Cleavage		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580		483		empty_scaffold						C18001656		14		496		uugauuucuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggca

		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3241		empty_scaffold				uucuuuaguuacaauuccaua		Contig1484		unknown		n/a		unknown		1.5		13.401		1		20		414		433		UUCUUUAGUUACAAUUCCAU		AUGAAAUUGUAACUAAAGAG		Cleavage		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580		483		empty_scaffold						C18001656		14		496		uugauuucuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggca

		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3243		empty_scaffold				uuucuuuaguuacaauuccau		Contig1484		unknown		n/a		unknown		2		12.299		1		21		414		434		UUUCUUUAGUUACAAUUCCAU		AUGAAAUUGUAACUAAAGAGG		Cleavage		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580		483		empty_scaffold						C18001656		14		496		uugauuucuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggca

		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3244		empty_scaffold				uuacaauuccauaauuuuuuu		Contig116		LHCB4; light-harvesting complex II chlorophyll a/b binding protein 4		K08915		ko00196 Photosynthesis - antenna proteins (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		21.258		1		20		1037		1056		UUACAAUUCCAUAAUUUUUU		AAAAAAUUGUGGGAUUGUAU		Cleavage		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580		483		empty_scaffold						C18001656		14		496		uugauuucuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggca

		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3244		empty_scaffold				uuacaauuccauaauuuuuuu		Contig2358		LHCB4; light-harvesting complex II chlorophyll a/b binding protein 4		K08915		ko00196 Photosynthesis - antenna proteins (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		17.1		1		21		1037		1057		UUACAAUUCCAUAAUUUUUUU		AAAAAAAUUGUGGGAUUGUAU		Cleavage		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580		483		empty_scaffold						C18001656		14		496		uugauuucuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggca

		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3244		empty_scaffold				uuacaauuccauaauuuuuuu		Contig9174		unknown		n/a		unknown		2		9.915		1		21		678		698		UUACAAUUCCAUAAUUUUUUU		AAAAUAAAUAUGGAAUUGUAA		Cleavage		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580		483		empty_scaffold						C18001656		14		496		uugauuucuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggca

		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3244		empty_scaffold				uuacaauuccauaauuuuuuu		LUSES4AD-T3-008_I12_14SEPT2009_040		unknown		n/a		unknown		2		21.055		1		20		324		343		UUACAAUUCCAUAAUUUUUU		AAAAAAUUGUGGGAUUGUAU		Cleavage		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580		483		empty_scaffold						C18001656		14		496		uugauuucuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggca

		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3244		empty_scaffold				uuacaauuccauaauuuuuuu		LUSES4AD-T3-014_E20_15SEP2009_076		unknown		n/a		unknown		2		17.711		1		21		497		517		UUACAAUUCCAUAAUUUUUUU		AAAAAAAUUGUGGGAUUGUAU		Cleavage		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580		483		empty_scaffold						C18001656		14		496		uugauuucuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggca

		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3244		empty_scaffold				uuacaauuccauaauuuuuuu		LUSES4AD-T3-015_A09_15SEP2009_047		unknown		n/a		unknown		2		16.481		1		21		638		658		UUACAAUUCCAUAAUUUUUUU		AAAAAAAUUGUGGGAUUGUAU		Cleavage		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580		483		empty_scaffold						C18001656		14		496		uugauuucuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggca

		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3244		empty_scaffold				uuacaauuccauaauuuuuuu		LUSES4AD-T3-018_N14_15SEP2009_051		unknown		n/a		unknown		2		17.117		1		21		567		587		UUACAAUUCCAUAAUUUUUUU		AAAAAAAUUGUGGGAUUGUAU		Cleavage		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580		483		empty_scaffold						C18001656		14		496		uugauuucuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggca

		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3244		empty_scaffold				uuacaauuccauaauuuuuuu		LUSES4AD-T3-022_G24_15SEP2009_090		unknown		n/a		unknown		2		17.711		1		21		472		492		UUACAAUUCCAUAAUUUUUUU		AAAAAAAUUGUGGGAUUGUAU		Cleavage		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580		483		empty_scaffold						C18001656		14		496		uugauuucuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggca

		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3244		empty_scaffold				uuacaauuccauaauuuuuuu		LUSLE4AD-T3-015_I19_30SEP2009_072		unknown		n/a		unknown		2		19.024		1		20		816		835		UUACAAUUCCAUAAUUUUUU		AAAAAAUUGUGGGAUUGUAU		Cleavage		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580		483		empty_scaffold						C18001656		14		496		uugauuucuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggca

		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3244		empty_scaffold				uuacaauuccauaauuuuuuu		LUSST4AD-T3-017_J17_15SEP2009_071		unknown		n/a		unknown		2		21.258		1		20		591		610		UUACAAUUCCAUAAUUUUUU		AAAAAAUUGUGGGAUUGUAU		Cleavage		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:580		483		empty_scaffold						C18001656		14		496		uugauuucuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggca

		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581.miRNA:3245		empty_scaffold				uuacaauuccauaauuuuuuu		Contig116		LHCB4; light-harvesting complex II chlorophyll a/b binding protein 4		K08915		ko00196 Photosynthesis - antenna proteins (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		21.258		1		20		1037		1056		UUACAAUUCCAUAAUUUUUU		AAAAAAUUGUGGGAUUGUAU		Cleavage		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581		480		empty_scaffold						C18001656		21		500		cuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggcaugga

		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581.miRNA:3245		empty_scaffold				uuacaauuccauaauuuuuuu		Contig2358		LHCB4; light-harvesting complex II chlorophyll a/b binding protein 4		K08915		ko00196 Photosynthesis - antenna proteins (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		17.1		1		21		1037		1057		UUACAAUUCCAUAAUUUUUUU		AAAAAAAUUGUGGGAUUGUAU		Cleavage		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581		480		empty_scaffold						C18001656		21		500		cuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggcaugga

		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581.miRNA:3245		empty_scaffold				uuacaauuccauaauuuuuuu		Contig9174		unknown		n/a		unknown		2		9.915		1		21		678		698		UUACAAUUCCAUAAUUUUUUU		AAAAUAAAUAUGGAAUUGUAA		Cleavage		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581		480		empty_scaffold						C18001656		21		500		cuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggcaugga

		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581.miRNA:3245		empty_scaffold				uuacaauuccauaauuuuuuu		LUSES4AD-T3-008_I12_14SEPT2009_040		unknown		n/a		unknown		2		21.055		1		20		324		343		UUACAAUUCCAUAAUUUUUU		AAAAAAUUGUGGGAUUGUAU		Cleavage		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581		480		empty_scaffold						C18001656		21		500		cuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggcaugga

		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581.miRNA:3245		empty_scaffold				uuacaauuccauaauuuuuuu		LUSES4AD-T3-014_E20_15SEP2009_076		unknown		n/a		unknown		2		17.711		1		21		497		517		UUACAAUUCCAUAAUUUUUUU		AAAAAAAUUGUGGGAUUGUAU		Cleavage		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581		480		empty_scaffold						C18001656		21		500		cuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggcaugga

		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581.miRNA:3245		empty_scaffold				uuacaauuccauaauuuuuuu		LUSES4AD-T3-015_A09_15SEP2009_047		unknown		n/a		unknown		2		16.481		1		21		638		658		UUACAAUUCCAUAAUUUUUUU		AAAAAAAUUGUGGGAUUGUAU		Cleavage		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581		480		empty_scaffold						C18001656		21		500		cuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggcaugga

		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581.miRNA:3245		empty_scaffold				uuacaauuccauaauuuuuuu		LUSES4AD-T3-018_N14_15SEP2009_051		unknown		n/a		unknown		2		17.117		1		21		567		587		UUACAAUUCCAUAAUUUUUUU		AAAAAAAUUGUGGGAUUGUAU		Cleavage		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581		480		empty_scaffold						C18001656		21		500		cuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggcaugga

		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581.miRNA:3245		empty_scaffold				uuacaauuccauaauuuuuuu		LUSES4AD-T3-022_G24_15SEP2009_090		unknown		n/a		unknown		2		17.711		1		21		472		492		UUACAAUUCCAUAAUUUUUUU		AAAAAAAUUGUGGGAUUGUAU		Cleavage		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581		480		empty_scaffold						C18001656		21		500		cuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggcaugga

		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581.miRNA:3245		empty_scaffold				uuacaauuccauaauuuuuuu		LUSLE4AD-T3-015_I19_30SEP2009_072		unknown		n/a		unknown		2		19.024		1		20		816		835		UUACAAUUCCAUAAUUUUUU		AAAAAAUUGUGGGAUUGUAU		Cleavage		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581		480		empty_scaffold						C18001656		21		500		cuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggcaugga

		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581.miRNA:3245		empty_scaffold				uuacaauuccauaauuuuuuu		LUSST4AD-T3-017_J17_15SEP2009_071		unknown		n/a		unknown		2		21.258		1		20		591		610		UUACAAUUCCAUAAUUUUUU		AAAAAAUUGUGGGAUUGUAU		Cleavage		C18001656.Lu0910.pre-miRNA:581		480		empty_scaffold						C18001656		21		500		cuuuaguuacaauuccauaauuuuuuuaggacggaaugcucacuuggccuaacacaauuagcauuuaggugaugaguuaucugucaacucaucguuugaucaaaacucacauuucaaauauuuucuagauuuuucuaccuugagaaggcuacgaaaauauauucaaugaauaaucacugaccauuacgguucaaacauaaugauaccaaaagaaucgaagcaguuugucaaguugggauuuucaaaacaauaaguuggcaguugacucaucuccuaaauauugguuguguuuggccacguuagcauuaugucgaaaaaaaauuauggaaugguaacuaaaaaaauuauggaaauacauuuuuuuaugcucguuccgccaccgauugcauauaauauucgaacuacauagaaacaacaacaaauuguggaugcaauuugguucguacucuaagccuaaagcuugucaaucaguggcaugga

		C18004888.Lu0910.pre-miRNA:628.miRNA:3599		empty_scaffold				uugucuacaaaauugugugca		Contig7176		unknown		n/a		unknown		2		24.128		1		21		1577		1597		UUGUCUACAAAAUUGUGUGCA		UGCACAAAAUUGUGUAGACAA		Translation		C18004888.Lu0910.pre-miRNA:628		201		empty_scaffold						C18004888		298		498		aguguguaaauaaauauauuuuuauaaugguguguacauaaauauguacgcaaguauaaaaaauguguacacaauucuauauaaaaagacauaaauguguacuugucuacaaaauugugugcaugagugcaaaaugacguacuuaauuauguagacaauaucuuaugucuagcuacggaaaaaguacaaaauguacacaua

		C18004888.Lu0910.pre-miRNA:628.miRNA:3600		empty_scaffold				ugucuacaaaauugugugcau		Contig7176		unknown		n/a		unknown		2		24.491		1		21		1576		1596		UGUCUACAAAAUUGUGUGCAU		GUGCACAAAAUUGUGUAGACA		Translation		C18004888.Lu0910.pre-miRNA:628		201		empty_scaffold						C18004888		298		498		aguguguaaauaaauauauuuuuauaaugguguguacauaaauauguacgcaaguauaaaaaauguguacacaauucuauauaaaaagacauaaauguguacuugucuacaaaauugugugcaugagugcaaaaugacguacuuaauuauguagacaauaucuuaugucuagcuacggaaaaaguacaaaauguacacaua

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:629.miRNA:3606		inside		g47626		uacucagcuaggcaaauggaa		03-LUSBE1NG-RP-084_F01_01NOV2006_005		unknown		n/a		unknown		3		15.81		1		20		394		413		UACUCAGCUAGGCAAAUGGA		UCAAUUUGCUUAGCUGAGCA		Cleavage		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:629		263		inside		g47626		0		C18005620		515		777		aggugcuggcaucucaguagugcuuaggaaauccagcagcaucaaagggcaugucuuccaaggcaggagcuuuacugccuccaguguuagcuacgaugacgugucuuuuacaagagauagugcaaacagcuugagaagcuccauuggucauggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:629.miRNA:3606		inside		g47626		uacucagcuaggcaaauggaa		Contig13035		unknown		n/a		unknown		3		17.445		1		21		222		242		UACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGUU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:629		263		inside		g47626		0		C18005620		515		777		aggugcuggcaucucaguagugcuuaggaaauccagcagcaucaaagggcaugucuuccaaggcaggagcuuuacugccuccaguguuagcuacgaugacgugucuuuuacaagagauagugcaaacagcuugagaagcuccauuggucauggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:629.miRNA:3606		inside		g47626		uacucagcuaggcaaauggaa		LUSBE1NG_Contig1097		unknown		n/a		unknown		3		9.741		1		21		234		254		UACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGUU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:629		263		inside		g47626		0		C18005620		515		777		aggugcuggcaucucaguagugcuuaggaaauccagcagcaucaaagggcaugucuuccaaggcaggagcuuuacugccuccaguguuagcuacgaugacgugucuuuuacaagagauagugcaaacagcuugagaagcuccauuggucauggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:629.miRNA:3607		inside		g47626		acucagcuaggcaaauggaag		Contig13035		unknown		n/a		unknown		2.5		17.177		1		20		222		241		ACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:629		263		inside		g47626		0		C18005620		515		777		aggugcuggcaucucaguagugcuuaggaaauccagcagcaucaaagggcaugucuuccaaggcaggagcuuuacugccuccaguguuagcuacgaugacgugucuuuuacaagagauagugcaaacagcuugagaagcuccauuggucauggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:629.miRNA:3607		inside		g47626		acucagcuaggcaaauggaag		LUSBE1NG_Contig1097		unknown		n/a		unknown		2.5		9.06		1		20		234		253		ACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:629		263		inside		g47626		0		C18005620		515		777		aggugcuggcaucucaguagugcuuaggaaauccagcagcaucaaagggcaugucuuccaaggcaggagcuuuacugccuccaguguuagcuacgaugacgugucuuuuacaagagauagugcaaacagcuugagaagcuccauuggucauggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:629.miRNA:3610		inside		g47626		cucagcuaggcaaauggaagc		Contig6547		unknown		n/a		unknown		2.5		11.461		1		20		682		701		CUCAGCUAGGCAAAUGGAAG		CAUCCAUUUGCCUGGCUGAA		Cleavage		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:629		263		inside		g47626		0		C18005620		515		777		aggugcuggcaucucaguagugcuuaggaaauccagcagcaucaaagggcaugucuuccaaggcaggagcuuuacugccuccaguguuagcuacgaugacgugucuuuuacaagagauagugcaaacagcuugagaagcuccauuggucauggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:629.miRNA:3610		inside		g47626		cucagcuaggcaaauggaagc		LUSTC1NG-RP-163_E12_12MAR2007_088		unknown		n/a		unknown		2.5		9.957		1		20		659		678		CUCAGCUAGGCAAAUGGAAG		CAUCCAUUUGCCUGGCUGAA		Cleavage		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:629		263		inside		g47626		0		C18005620		515		777		aggugcuggcaucucaguagugcuuaggaaauccagcagcaucaaagggcaugucuuccaaggcaggagcuuuacugccuccaguguuagcuacgaugacgugucuuuuacaagagauagugcaaacagcuugagaagcuccauuggucauggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3612		inside		g47626		uacucagcuaggcaaauggaa		03-LUSBE1NG-RP-084_F01_01NOV2006_005		unknown		n/a		unknown		3		15.81		1		20		394		413		UACUCAGCUAGGCAAAUGGA		UCAAUUUGCUUAGCUGAGCA		Cleavage		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:630		216		inside		g47626		0		C18005620		562		777		ggcaugucuuccaaggcaggagcuuuacugccuccaguguuagcuacgaugacgugucuuuuacaagagauagugcaaacagcuugagaagcuccauuggucauggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3612		inside		g47626		uacucagcuaggcaaauggaa		Contig13035		unknown		n/a		unknown		3		17.445		1		21		222		242		UACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGUU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:630		216		inside		g47626		0		C18005620		562		777		ggcaugucuuccaaggcaggagcuuuacugccuccaguguuagcuacgaugacgugucuuuuacaagagauagugcaaacagcuugagaagcuccauuggucauggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3612		inside		g47626		uacucagcuaggcaaauggaa		LUSBE1NG_Contig1097		unknown		n/a		unknown		3		9.741		1		21		234		254		UACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGUU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:630		216		inside		g47626		0		C18005620		562		777		ggcaugucuuccaaggcaggagcuuuacugccuccaguguuagcuacgaugacgugucuuuuacaagagauagugcaaacagcuugagaagcuccauuggucauggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3613		inside		g47626		acucagcuaggcaaauggaag		Contig13035		unknown		n/a		unknown		2.5		17.177		1		20		222		241		ACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:630		216		inside		g47626		0		C18005620		562		777		ggcaugucuuccaaggcaggagcuuuacugccuccaguguuagcuacgaugacgugucuuuuacaagagauagugcaaacagcuugagaagcuccauuggucauggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3613		inside		g47626		acucagcuaggcaaauggaag		LUSBE1NG_Contig1097		unknown		n/a		unknown		2.5		9.06		1		20		234		253		ACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:630		216		inside		g47626		0		C18005620		562		777		ggcaugucuuccaaggcaggagcuuuacugccuccaguguuagcuacgaugacgugucuuuuacaagagauagugcaaacagcuugagaagcuccauuggucauggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3616		inside		g47626		cucagcuaggcaaauggaagc		Contig6547		unknown		n/a		unknown		2.5		11.461		1		20		682		701		CUCAGCUAGGCAAAUGGAAG		CAUCCAUUUGCCUGGCUGAA		Cleavage		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:630		216		inside		g47626		0		C18005620		562		777		ggcaugucuuccaaggcaggagcuuuacugccuccaguguuagcuacgaugacgugucuuuuacaagagauagugcaaacagcuugagaagcuccauuggucauggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3616		inside		g47626		cucagcuaggcaaauggaagc		LUSTC1NG-RP-163_E12_12MAR2007_088		unknown		n/a		unknown		2.5		9.957		1		20		659		678		CUCAGCUAGGCAAAUGGAAG		CAUCCAUUUGCCUGGCUGAA		Cleavage		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:630		216		inside		g47626		0		C18005620		562		777		ggcaugucuuccaaggcaggagcuuuacugccuccaguguuagcuacgaugacgugucuuuuacaagagauagugcaaacagcuugagaagcuccauuggucauggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:631.miRNA:3618		inside		g47626		uacucagcuaggcaaauggaa		03-LUSBE1NG-RP-084_F01_01NOV2006_005		unknown		n/a		unknown		3		15.81		1		20		394		413		UACUCAGCUAGGCAAAUGGA		UCAAUUUGCUUAGCUGAGCA		Cleavage		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:631		123		inside		g47626		1		C18005620		654		776		uccauuggucauggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcc

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:631.miRNA:3618		inside		g47626		uacucagcuaggcaaauggaa		Contig13035		unknown		n/a		unknown		3		17.445		1		21		222		242		UACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGUU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:631		123		inside		g47626		1		C18005620		654		776		uccauuggucauggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcc

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:631.miRNA:3618		inside		g47626		uacucagcuaggcaaauggaa		LUSBE1NG_Contig1097		unknown		n/a		unknown		3		9.741		1		21		234		254		UACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGUU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:631		123		inside		g47626		1		C18005620		654		776		uccauuggucauggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcc

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:631.miRNA:3619		inside		g47626		acucagcuaggcaaauggaag		Contig13035		unknown		n/a		unknown		2.5		17.177		1		20		222		241		ACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:631		123		inside		g47626		1		C18005620		654		776		uccauuggucauggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcc

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:631.miRNA:3619		inside		g47626		acucagcuaggcaaauggaag		LUSBE1NG_Contig1097		unknown		n/a		unknown		2.5		9.06		1		20		234		253		ACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:631		123		inside		g47626		1		C18005620		654		776		uccauuggucauggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcc

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:632.miRNA:3625		inside		g47626		uacucagcuaggcaaauggaa		03-LUSBE1NG-RP-084_F01_01NOV2006_005		unknown		n/a		unknown		3		15.81		1		20		394		413		UACUCAGCUAGGCAAAUGGA		UCAAUUUGCUUAGCUGAGCA		Cleavage		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:632		114		inside		g47626		0		C18005620		664		777		auggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:632.miRNA:3625		inside		g47626		uacucagcuaggcaaauggaa		Contig13035		unknown		n/a		unknown		3		17.445		1		21		222		242		UACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGUU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:632		114		inside		g47626		0		C18005620		664		777		auggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:632.miRNA:3625		inside		g47626		uacucagcuaggcaaauggaa		LUSBE1NG_Contig1097		unknown		n/a		unknown		3		9.741		1		21		234		254		UACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGUU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:632		114		inside		g47626		0		C18005620		664		777		auggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:632.miRNA:3626		inside		g47626		acucagcuaggcaaauggaag		Contig13035		unknown		n/a		unknown		2.5		17.177		1		20		222		241		ACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:632		114		inside		g47626		0		C18005620		664		777		auggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:632.miRNA:3626		inside		g47626		acucagcuaggcaaauggaag		LUSBE1NG_Contig1097		unknown		n/a		unknown		2.5		9.06		1		20		234		253		ACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:632		114		inside		g47626		0		C18005620		664		777		auggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:632.miRNA:3628		inside		g47626		agcacaucaggaucauccuc-		LUSHE1NG-RP-136_A04_16FEB2007_032		unknown		n/a		unknown		3		23.91		1		20		344		363		AGCACAUCAGGAUCAUCCUC		GAGGAAGGACUUGAUGUGCU		Cleavage		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:632		114		inside		g47626		0		C18005620		664		777		auggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:633.miRNA:3631		inside		g47626		uacucagcuaggcaaauggaa		03-LUSBE1NG-RP-084_F01_01NOV2006_005		unknown		n/a		unknown		3		15.81		1		20		394		413		UACUCAGCUAGGCAAAUGGA		UCAAUUUGCUUAGCUGAGCA		Cleavage		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:633		112		inside		g47626		0		C18005620		666		777		ggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:633.miRNA:3631		inside		g47626		uacucagcuaggcaaauggaa		Contig13035		unknown		n/a		unknown		3		17.445		1		21		222		242		UACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGUU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:633		112		inside		g47626		0		C18005620		666		777		ggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:633.miRNA:3631		inside		g47626		uacucagcuaggcaaauggaa		LUSBE1NG_Contig1097		unknown		n/a		unknown		3		9.741		1		21		234		254		UACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGUU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:633		112		inside		g47626		0		C18005620		666		777		ggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:633.miRNA:3632		inside		g47626		acucagcuaggcaaauggaag		Contig13035		unknown		n/a		unknown		2.5		17.177		1		20		222		241		ACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:633		112		inside		g47626		0		C18005620		666		777		ggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:633.miRNA:3632		inside		g47626		acucagcuaggcaaauggaag		LUSBE1NG_Contig1097		unknown		n/a		unknown		2.5		9.06		1		20		234		253		ACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:633		112		inside		g47626		0		C18005620		666		777		ggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:633.miRNA:3634		inside		g47626		agcacaucaggaucauccuc-		LUSHE1NG-RP-136_A04_16FEB2007_032		unknown		n/a		unknown		3		23.91		1		20		344		363		AGCACAUCAGGAUCAUCCUC		GAGGAAGGACUUGAUGUGCU		Cleavage		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:633		112		inside		g47626		0		C18005620		666		777		ggcagcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcca

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:634.miRNA:3636		inside		g47626		uacucagcuaggcaaauggaa		03-LUSBE1NG-RP-084_F01_01NOV2006_005		unknown		n/a		unknown		3		15.81		1		20		394		413		UACUCAGCUAGGCAAAUGGA		UCAAUUUGCUUAGCUGAGCA		Cleavage		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:634		108		inside		g47626		1		C18005620		669		776		agcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcc

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:634.miRNA:3636		inside		g47626		uacucagcuaggcaaauggaa		Contig13035		unknown		n/a		unknown		3		17.445		1		21		222		242		UACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGUU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:634		108		inside		g47626		1		C18005620		669		776		agcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcc

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:634.miRNA:3636		inside		g47626		uacucagcuaggcaaauggaa		LUSBE1NG_Contig1097		unknown		n/a		unknown		3		9.741		1		21		234		254		UACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGUU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:634		108		inside		g47626		1		C18005620		669		776		agcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcc

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:634.miRNA:3637		inside		g47626		acucagcuaggcaaauggaag		Contig13035		unknown		n/a		unknown		2.5		17.177		1		20		222		241		ACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:634		108		inside		g47626		1		C18005620		669		776		agcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcc

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:634.miRNA:3637		inside		g47626		acucagcuaggcaaauggaag		LUSBE1NG_Contig1097		unknown		n/a		unknown		2.5		9.06		1		20		234		253		ACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:634		108		inside		g47626		1		C18005620		669		776		agcacaucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugacagugcc

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:635.miRNA:3642		inside		g47626		uacucagcuaggcaaauggaa		03-LUSBE1NG-RP-084_F01_01NOV2006_005		unknown		n/a		unknown		3		15.81		1		20		394		413		UACUCAGCUAGGCAAAUGGA		UCAAUUUGCUUAGCUGAGCA		Cleavage		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:635		97		inside		g47626		7		C18005620		674		770		aucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugac

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:635.miRNA:3642		inside		g47626		uacucagcuaggcaaauggaa		Contig13035		unknown		n/a		unknown		3		17.445		1		21		222		242		UACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGUU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:635		97		inside		g47626		7		C18005620		674		770		aucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugac

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:635.miRNA:3642		inside		g47626		uacucagcuaggcaaauggaa		LUSBE1NG_Contig1097		unknown		n/a		unknown		3		9.741		1		21		234		254		UACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGUU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:635		97		inside		g47626		7		C18005620		674		770		aucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugac

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:635.miRNA:3643		inside		g47626		acucagcuaggcaaauggaag		Contig13035		unknown		n/a		unknown		2.5		17.177		1		20		222		241		ACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:635		97		inside		g47626		7		C18005620		674		770		aucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugac

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:635.miRNA:3643		inside		g47626		acucagcuaggcaaauggaag		LUSBE1NG_Contig1097		unknown		n/a		unknown		2.5		9.06		1		20		234		253		ACUCAGCUAGGCAAAUGGAA		UUCCAUUUGCCAAUCUGAGU		Translation		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:635		97		inside		g47626		7		C18005620		674		770		aucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugac

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:635.miRNA:3646		inside		g47626		cucagcuaggcaaauggaagc		Contig6547		unknown		n/a		unknown		2.5		11.461		1		20		682		701		CUCAGCUAGGCAAAUGGAAG		CAUCCAUUUGCCUGGCUGAA		Cleavage		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:635		97		inside		g47626		7		C18005620		674		770		aucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugac

		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:635.miRNA:3646		inside		g47626		cucagcuaggcaaauggaagc		LUSTC1NG-RP-163_E12_12MAR2007_088		unknown		n/a		unknown		2.5		9.957		1		20		659		678		CUCAGCUAGGCAAAUGGAAG		CAUCCAUUUGCCUGGCUGAA		Cleavage		C18005620.Lu0910.pre-miRNA:635		97		inside		g47626		7		C18005620		674		770		aucaggaucauccucuguugauuuguacucagcuaggcaaauggaagcagcccguauucagcggcaacugagugucagcaaaaagggugaucuugac

		C18022402.Lu0910.pre-miRNA:652.miRNA:3775		empty_scaffold				gcauugugcaugguggaagug		Contig9920		unknown		n/a		unknown		2		18.77		1		21		488		508		GCAUUGUGCAUGGUGGAAGUG		CAUUUCCACCAUGGACGAUGC		Cleavage		C18022402.Lu0910.pre-miRNA:652		474		empty_scaffold						C18022402		18		491		aggugcauugugcaugguggaaguguaccaugcaaaggaguuaggugcauggggaaagccaccuuaccaaggugcacagguguaugguauaagugcaccacaccaagaugcacguugcaugguggaaauucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguuggaucguaccaaggugcauggugcaugaugaacugcauuuccaccauguaccaugcaacgugcaccauuguacgguucacuuccaccaugaacuguggaccuuaauaugggacaccuccacuaugaaccguucacuucgaccaugcaccguucauuucaaccaugcauugugcacauugguauuuuucccuuccacuaugaaucaugcaucaugcacuuugaccaugcaccaugcguca

		C18022402.Lu0910.pre-miRNA:654.miRNA:3799		empty_scaffold				gcauugugcaugguggaagug		Contig9920		unknown		n/a		unknown		2		18.77		1		21		488		508		GCAUUGUGCAUGGUGGAAGUG		CAUUUCCACCAUGGACGAUGC		Cleavage		C18022402.Lu0910.pre-miRNA:654		474		empty_scaffold						C18022402		18		491		aggugcauugugcaugguggaaguguaccaugcaaaggaguuaggugcauggggaaagccaccuuaccaaggugcacagguguaugguauaagugcaccacaccaagaugcacguugcaugguggaaauucaccauaccaaggugcaacgugcaugguggaaagguacuauacaaaagugcaugaugcauggugcaugguggaaguucguaguaccaaggugcauaauggauguuggaucguaccaaggugcauggugcaugaugaacugcauuuccaccauguaccaugcaacgugcaccauuguacgguucacuuccaccaugaacuguggaccuuaauaugggacaccuccacuaugaaccguucacuucgaccaugcaccguucauuucaaccaugcauugugcacauugguauuuuucccuuccacuaugaaucaugcaucaugcacuuugaccaugcaccaugcguca

		C18046444.Lu0910.pre-miRNA:678.miRNA:3992		empty_scaffold				uuaguuguuaaaaccgauuaa		LUSST4AD-T3-032_H14_15SEP2009_057		unknown		n/a		unknown		2		13.615		1		21		286		306		UUAGUUGUUAAAACCGAUUAA		UUAAUCAGUUUUAACGGCUAA		Cleavage		C18046444.Lu0910.pre-miRNA:678		251		empty_scaffold						C18046444		232		482		uaugauuaguuguuaaaaccgauuaauugaauuauacugguuggucaauuagucaauuuaaaguaauucgguugacuaguuggugaacaugaaaucauuugguuggcuuauuggugaaccuaaaauaaauagauauguugaucggucaaggauuuuaguuuuuuugacauaacauuuuuuaaaccaacuuccucauauuuuaauuguaaccgaccuacauugguucauuaauuggccauuaauuaaucauu

		C18046444.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:3998		empty_scaffold				uuaguuguuaaaaccgauuaa		LUSST4AD-T3-032_H14_15SEP2009_057		unknown		n/a		unknown		2		13.615		1		21		286		306		UUAGUUGUUAAAACCGAUUAA		UUAAUCAGUUUUAACGGCUAA		Cleavage		C18046444.Lu0910.pre-miRNA:679		251		empty_scaffold						C18046444		232		482		uaugauuaguuguuaaaaccgauuaauugaauuauacugguuggucaauuagucaauuuaaaguaauucgguugacuaguuggugaacaugaaaucauuugguuggcuuauuggugaaccuaaaauaaauagauauguugaucggucaaggauuuuaguuuuuuugacauaacauuuuuuaaaccaacuuccucauauuuuaauuguaaccgaccuacauugguucauuaauuggccauuaauuaaucauu

		C18053998.Lu0910.pre-miRNA:687.miRNA:4048		empty_scaffold				ucucaccgauuugacugacuc		LUSHE1AD-RP-307_A24_16JUN2008_096		unknown		n/a		unknown		2		17.375		1		20		557		576		UCUCACCGAUUUGACUGACU		AGUUAGUCAAGUUGGUGGGA		Cleavage		C18053998.Lu0910.pre-miRNA:687		381		empty_scaffold						C18053998		106		486		cucucgguuaaccauuauaaccggcucucaccgauuugacugacucugcuagccgacucuccgguggagugagagagcugaguggauggagaugcauguucagccugcuagcugacucaccgucgucgagccaaggagagucagucgauuagggaaggggauaggggauucgaagaaucgaaagaguggagaagaggaccuaacuaccauuuuguuuucugaaucugaccuaacuaugaauuggaaguugaaacugggguuggguaauugggagagugcaacgaguugucguuuuagcucgagugccuccacaccuucuggggguugaugguucaacucggaccgacuccaccccagcaggguugaugguuaaauuaagaa

		C18053998.Lu0910.pre-miRNA:688.miRNA:4052		empty_scaffold				ucucaccgauuugacugacuc		LUSHE1AD-RP-307_A24_16JUN2008_096		unknown		n/a		unknown		2		17.375		1		20		557		576		UCUCACCGAUUUGACUGACU		AGUUAGUCAAGUUGGUGGGA		Cleavage		C18053998.Lu0910.pre-miRNA:688		381		empty_scaffold						C18053998		106		486		cucucgguuaaccauuauaaccggcucucaccgauuugacugacucugcuagccgacucuccgguggagugagagagcugaguggauggagaugcauguucagccugcuagcugacucaccgucgucgagccaaggagagucagucgauuagggaaggggauaggggauucgaagaaucgaaagaguggagaagaggaccuaacuaccauuuuguuuucugaaucugaccuaacuaugaauuggaaguugaaacugggguuggguaauugggagagugcaacgaguugucguuuuagcucgagugccuccacaccuucuggggguugaugguucaacucggaccgacuccaccccagcaggguugaugguuaaauuaagaa

		C18053998.Lu0910.pre-miRNA:689.miRNA:4056		empty_scaffold				ucucaccgauuugacugacuc		LUSHE1AD-RP-307_A24_16JUN2008_096		unknown		n/a		unknown		2		17.375		1		20		557		576		UCUCACCGAUUUGACUGACU		AGUUAGUCAAGUUGGUGGGA		Cleavage		C18053998.Lu0910.pre-miRNA:689		368		empty_scaffold						C18053998		112		479		guuaaccauuauaaccggcucucaccgauuugacugacucugcuagccgacucuccgguggagugagagagcugaguggauggagaugcauguucagccugcuagcugacucaccgucgucgagccaaggagagucagucgauuagggaaggggauaggggauucgaagaaucgaaagaguggagaagaggaccuaacuaccauuuuguuuucugaaucugaccuaacuaugaauuggaaguugaaacugggguuggguaauugggagagugcaacgaguugucguuuuagcucgagugccuccacaccuucuggggguugaugguucaacucggaccgacuccaccccagcaggguugaugguuaaa

		C18053998.Lu0910.pre-miRNA:690.miRNA:4060		empty_scaffold				ucucaccgauuugacugacuc		LUSHE1AD-RP-307_A24_16JUN2008_096		unknown		n/a		unknown		2		17.375		1		20		557		576		UCUCACCGAUUUGACUGACU		AGUUAGUCAAGUUGGUGGGA		Cleavage		C18053998.Lu0910.pre-miRNA:690		368		empty_scaffold						C18053998		112		479		guuaaccauuauaaccggcucucaccgauuugacugacucugcuagccgacucuccgguggagugagagagcugaguggauggagaugcauguucagccugcuagcugacucaccgucgucgagccaaggagagucagucgauuagggaaggggauaggggauucgaagaaucgaaagaguggagaagaggaccuaacuaccauuuuguuuucugaaucugaccuaacuaugaauuggaaguugaaacugggguuggguaauugggagagugcaacgaguugucguuuuagcucgagugccuccacaccuucuggggguugaugguucaacucggaccgacuccaccccagcaggguugaugguuaaa

		C18070258.Lu0910.pre-miRNA:751.miRNA:4427		empty_scaffold				uuuuugggauaugguuaauca		03-LUSEN1NG-RP-082_F03_11MAR2007_021		unknown		n/a		unknown		2		17.654		1		20		243		262		UUUUUGGGAUAUGGUUAAUC		GAUGAACCAUAUCCCAAAAC		Cleavage		C18070258.Lu0910.pre-miRNA:751		180		empty_scaffold						C18070258		557		736		guuggacuuaggaggauauaauucccuaaauccggcaaaauuggucgggcguuuggaauauauauggauccaaucauaguauauuggauugcacaguauauuuaacugacgauggauauuuuugggauaugguuaaucagauaauuuuguacuugauuuucauguuuucgaaauuuacaa

		C18089350.Lu0910.pre-miRNA:794.miRNA:4681		empty_scaffold				caacucagaaguuagaauuga		Contig2966		unknown		n/a		unknown		2		20.796		1		20		464		483		CAACUCAGAAGUUAGAAUUG		CAAUUUUGUCUUCUGAGUUG		Cleavage		C18089350.Lu0910.pre-miRNA:794		316		empty_scaffold						C18089350		424		739		aggcgagcuccgguauuugugauuuaucaaaugagaaaugagucuuggugcccguuugacucagguagccaccaucaagacucaucucucaucugguaaaucacaacucacaacucagaaguuagaauugaucacaaacuucuuauucccuuugaauuugacgaucuaaucaauauuaggauugucggugcuuugcagguuaaaaguuuggggguucgucgauucuuuguugucaguuuugaguucugccaucuauaagguaaauuaguuuuugauuucugauuuaggguucuuaagucaugguuucaaguuucca

		C18089350.Lu0910.pre-miRNA:795.miRNA:4686		empty_scaffold				caacucagaaguuagaauuga		Contig2966		unknown		n/a		unknown		2		20.796		1		20		464		483		CAACUCAGAAGUUAGAAUUG		CAAUUUUGUCUUCUGAGUUG		Cleavage		C18089350.Lu0910.pre-miRNA:795		316		empty_scaffold						C18089350		424		739		aggcgagcuccgguauuugugauuuaucaaaugagaaaugagucuuggugcccguuugacucagguagccaccaucaagacucaucucucaucugguaaaucacaacucacaacucagaaguuagaauugaucacaaacuucuuauucccuuugaauuugacgaucuaaucaauauuaggauugucggugcuuugcagguuaaaaguuuggggguucgucgauucuuuguugucaguuuugaguucugccaucuauaagguaaauuaguuuuugauuucugauuuaggguucuuaagucaugguuucaaguuucca

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4688		empty_scaffold				aacuucugauuaugucagucc		LUSGE1NG-RP-049_D07_23FEB2007_057		ARFGAP1; ADP-ribosylation factor GTPase-activating protein 1		K12492		ko04144 Endocytosis (1)		0		18.524		1		21		52		72		AACUUCUGAUUAUGUCAGUCC		GGACUGACAUAAUCAGAAGUU		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796		352		empty_scaffold						C18089498		394		745		ugcugcauugaguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaacagcuuaacacgguu

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4688		empty_scaffold				aacuucugauuaugucagucc		LUSHE1NG-RP-118_G05_15FEB2007_035		unknown		n/a		unknown		0		18.78		1		21		36		56		AACUUCUGAUUAUGUCAGUCC		GGACUGACAUAAUCAGAAGUU		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796		352		empty_scaffold						C18089498		394		745		ugcugcauugaguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaacagcuuaacacgguu

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4688		empty_scaffold				aacuucugauuaugucagucc		LUSTE1AD-RP-304_E01_28MAY2008_011		unknown		n/a		unknown		0		10.233		1		21		2		22		AACUUCUGAUUAUGUCAGUCC		GGACUGACAUAAUCAGAAGUU		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796		352		empty_scaffold						C18089498		394		745		ugcugcauugaguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaacagcuuaacacgguu

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4689		empty_scaffold				acuucugauuaugucaguccu		LUSGE1NG-RP-049_D07_23FEB2007_057		ARFGAP1; ADP-ribosylation factor GTPase-activating protein 1		K12492		ko04144 Endocytosis (1)		0		16.321		1		21		51		71		ACUUCUGAUUAUGUCAGUCCU		AGGACUGACAUAAUCAGAAGU		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796		352		empty_scaffold						C18089498		394		745		ugcugcauugaguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaacagcuuaacacgguu

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4689		empty_scaffold				acuucugauuaugucaguccu		LUSHE1NG-RP-118_G05_15FEB2007_035		unknown		n/a		unknown		0		17.811		1		21		35		55		ACUUCUGAUUAUGUCAGUCCU		AGGACUGACAUAAUCAGAAGU		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796		352		empty_scaffold						C18089498		394		745		ugcugcauugaguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaacagcuuaacacgguu

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4689		empty_scaffold				acuucugauuaugucaguccu		LUSTE1AD-RP-304_E01_28MAY2008_011		unknown		n/a		unknown		0		10.233		1		21		1		21		ACUUCUGAUUAUGUCAGUCCU		AGGACUGACAUAAUCAGAAGU		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796		352		empty_scaffold						C18089498		394		745		ugcugcauugaguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaacagcuuaacacgguu

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4690		empty_scaffold				cuucugauuaugucaguccu-		LUSGE1NG-RP-049_D07_23FEB2007_057		ARFGAP1; ADP-ribosylation factor GTPase-activating protein 1		K12492		ko04144 Endocytosis (1)		0		14.084		1		20		51		70		CUUCUGAUUAUGUCAGUCCU		AGGACUGACAUAAUCAGAAG		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796		352		empty_scaffold						C18089498		394		745		ugcugcauugaguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaacagcuuaacacgguu

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4690		empty_scaffold				cuucugauuaugucaguccu-		LUSHE1NG-RP-118_G05_15FEB2007_035		unknown		n/a		unknown		0		15.683		1		20		35		54		CUUCUGAUUAUGUCAGUCCU		AGGACUGACAUAAUCAGAAG		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796		352		empty_scaffold						C18089498		394		745		ugcugcauugaguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaacagcuuaacacgguu

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4690		empty_scaffold				cuucugauuaugucaguccu-		LUSTE1AD-RP-304_E01_28MAY2008_011		unknown		n/a		unknown		0		10.233		1		20		1		20		CUUCUGAUUAUGUCAGUCCU		AGGACUGACAUAAUCAGAAG		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796		352		empty_scaffold						C18089498		394		745		ugcugcauugaguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaacagcuuaacacgguu

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4693		empty_scaffold				gaacuucugauuaugucaguc		LUSGE1NG-RP-049_D07_23FEB2007_057		ARFGAP1; ADP-ribosylation factor GTPase-activating protein 1		K12492		ko04144 Endocytosis (1)		0		18.459		1		21		53		73		GAACUUCUGAUUAUGUCAGUC		GACUGACAUAAUCAGAAGUUC		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796		352		empty_scaffold						C18089498		394		745		ugcugcauugaguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaacagcuuaacacgguu

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4693		empty_scaffold				gaacuucugauuaugucaguc		LUSHE1NG-RP-118_G05_15FEB2007_035		unknown		n/a		unknown		0		18.676		1		21		37		57		GAACUUCUGAUUAUGUCAGUC		GACUGACAUAAUCAGAAGUUC		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796		352		empty_scaffold						C18089498		394		745		ugcugcauugaguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaacagcuuaacacgguu

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4693		empty_scaffold				gaacuucugauuaugucaguc		LUSTE1AD-RP-304_E01_28MAY2008_011		unknown		n/a		unknown		0		10.233		1		21		3		23		GAACUUCUGAUUAUGUCAGUC		GACUGACAUAAUCAGAAGUUC		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:796		352		empty_scaffold						C18089498		394		745		ugcugcauugaguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaacagcuuaacacgguu

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4694		empty_scaffold				aacuucugauuaugucagucc		LUSGE1NG-RP-049_D07_23FEB2007_057		ARFGAP1; ADP-ribosylation factor GTPase-activating protein 1		K12492		ko04144 Endocytosis (1)		0		18.524		1		21		52		72		AACUUCUGAUUAUGUCAGUCC		GGACUGACAUAAUCAGAAGUU		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797		329		empty_scaffold						C18089498		404		732		aguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaaca

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4694		empty_scaffold				aacuucugauuaugucagucc		LUSHE1NG-RP-118_G05_15FEB2007_035		unknown		n/a		unknown		0		18.78		1		21		36		56		AACUUCUGAUUAUGUCAGUCC		GGACUGACAUAAUCAGAAGUU		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797		329		empty_scaffold						C18089498		404		732		aguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaaca

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4694		empty_scaffold				aacuucugauuaugucagucc		LUSTE1AD-RP-304_E01_28MAY2008_011		unknown		n/a		unknown		0		10.233		1		21		2		22		AACUUCUGAUUAUGUCAGUCC		GGACUGACAUAAUCAGAAGUU		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797		329		empty_scaffold						C18089498		404		732		aguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaaca

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4695		empty_scaffold				acuucugauuaugucaguccu		LUSGE1NG-RP-049_D07_23FEB2007_057		ARFGAP1; ADP-ribosylation factor GTPase-activating protein 1		K12492		ko04144 Endocytosis (1)		0		16.321		1		21		51		71		ACUUCUGAUUAUGUCAGUCCU		AGGACUGACAUAAUCAGAAGU		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797		329		empty_scaffold						C18089498		404		732		aguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaaca

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4695		empty_scaffold				acuucugauuaugucaguccu		LUSHE1NG-RP-118_G05_15FEB2007_035		unknown		n/a		unknown		0		17.811		1		21		35		55		ACUUCUGAUUAUGUCAGUCCU		AGGACUGACAUAAUCAGAAGU		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797		329		empty_scaffold						C18089498		404		732		aguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaaca

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4695		empty_scaffold				acuucugauuaugucaguccu		LUSTE1AD-RP-304_E01_28MAY2008_011		unknown		n/a		unknown		0		10.233		1		21		1		21		ACUUCUGAUUAUGUCAGUCCU		AGGACUGACAUAAUCAGAAGU		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797		329		empty_scaffold						C18089498		404		732		aguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaaca

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4696		empty_scaffold				cuucugauuaugucaguccu-		LUSGE1NG-RP-049_D07_23FEB2007_057		ARFGAP1; ADP-ribosylation factor GTPase-activating protein 1		K12492		ko04144 Endocytosis (1)		0		14.084		1		20		51		70		CUUCUGAUUAUGUCAGUCCU		AGGACUGACAUAAUCAGAAG		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797		329		empty_scaffold						C18089498		404		732		aguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaaca

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4696		empty_scaffold				cuucugauuaugucaguccu-		LUSHE1NG-RP-118_G05_15FEB2007_035		unknown		n/a		unknown		0		15.683		1		20		35		54		CUUCUGAUUAUGUCAGUCCU		AGGACUGACAUAAUCAGAAG		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797		329		empty_scaffold						C18089498		404		732		aguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaaca

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4696		empty_scaffold				cuucugauuaugucaguccu-		LUSTE1AD-RP-304_E01_28MAY2008_011		unknown		n/a		unknown		0		10.233		1		20		1		20		CUUCUGAUUAUGUCAGUCCU		AGGACUGACAUAAUCAGAAG		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797		329		empty_scaffold						C18089498		404		732		aguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaaca

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4699		empty_scaffold				gaacuucugauuaugucaguc		LUSGE1NG-RP-049_D07_23FEB2007_057		ARFGAP1; ADP-ribosylation factor GTPase-activating protein 1		K12492		ko04144 Endocytosis (1)		0		18.459		1		21		53		73		GAACUUCUGAUUAUGUCAGUC		GACUGACAUAAUCAGAAGUUC		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797		329		empty_scaffold						C18089498		404		732		aguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaaca

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4699		empty_scaffold				gaacuucugauuaugucaguc		LUSHE1NG-RP-118_G05_15FEB2007_035		unknown		n/a		unknown		0		18.676		1		21		37		57		GAACUUCUGAUUAUGUCAGUC		GACUGACAUAAUCAGAAGUUC		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797		329		empty_scaffold						C18089498		404		732		aguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaaca

		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4699		empty_scaffold				gaacuucugauuaugucaguc		LUSTE1AD-RP-304_E01_28MAY2008_011		unknown		n/a		unknown		0		10.233		1		21		3		23		GAACUUCUGAUUAUGUCAGUC		GACUGACAUAAUCAGAAGUUC		Cleavage		C18089498.Lu0910.pre-miRNA:797		329		empty_scaffold						C18089498		404		732		aguucaggauuagucuucauugauccaguccuuaucgaacuucugauuaugucaguccuguaugaaugcuaaucugcaaauggauuugaacgaagaacaugucugucuguuaucuauugcuguguguaaaugcuaacgugucugacugacuaaaucuauuagcaagugcagaaaguauuggaauaugaaauggguuagcauauugaauuuucuguuucgggauuuccaggcaauuaguuuggauagaugagucagaauuuucaguugauuacuuuauauugacauauccagcaacaggugaaggaagaucaugaugaugauauugaaca

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4700		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		Contig11562		RP-S25e; small subunit ribosomal protein S25e		K02975		ko03010 Ribosome (5)		3		5.546		1		20		215		234		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAAUUCCCCGCAUAUCACU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4700		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSGE1NG-RP-366_A02_11JAN2008_016		LYPLA2; lysophospholipase II [EC:3.1.1.5]		K06130		ko00564 Glycerophospholipid metabolism (1)		3		5.587		1		20		156		175		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCCCACUCACCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4700		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		Contig10162		unknown		K15141		unknown		2.5		14.202		1		20		401		420		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCUUGCAUGCCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4700		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSGE1NG-RP-068_A10_28FEB2007_080		unknown		K15141		unknown		2		19.821		1		20		374		393		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCUUGCAUACCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4700		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		Contig8765		unknown		n/a		unknown		2.5		13.457		1		21		398		418		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAGAAUUCCCCACAUGCCUCG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4700		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSGE1NG-RP-171_A05_03APR2007_047		unknown		n/a		unknown		2.5		15.964		1		20		632		651		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAUUUCUCCACAUACUUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4700		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSLE3AD-T3-007_P09_28SEPT2009_033		unknown		n/a		unknown		3		16.712		1		21		207		227		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		GAUAAUCCCACACGUAUCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4700		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSTC1NG-RP-221_F03_14MAY2007_021		unknown		n/a		unknown		2		6.185		1		21		23		43		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAAAAUCCCCCAUAUACUUCC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4700		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSTE1NG-RP-175_E04_15FEB2007_024		unknown		n/a		unknown		2.5		13.673		1		20		675		694		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAUUUCUCCACAUACUUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4701		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		Contig10162		unknown		K15141		unknown		3		16.082		1		21		402		422		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAAUCCCUUGCAUGCCUCUCC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4701		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSGE1NG-RP-068_A10_28FEB2007_080		unknown		K15141		unknown		2.5		19.527		1		21		375		395		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAAUCCCUUGCAUACCUCUCC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4701		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		Contig11845		unknown		n/a		unknown		3		11.655		1		21		388		408		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4701		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		Contig12250		unknown		n/a		unknown		3		8.647		1		21		688		708		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAAUCCUCGAUGUACUUCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4701		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		Contig8765		unknown		n/a		unknown		2.5		13.486		1		21		400		420		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		GAAUUCCCCACAUGCCUCGCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4701		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSGC1NG_Contig1947		unknown		n/a		unknown		3		11.655		1		21		403		423		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4701		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSGE1NG-RP-171_A05_03APR2007_047		unknown		n/a		unknown		2.5		15.817		1		21		633		653		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAUUUCUCCACAUACUUCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4701		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSLE3AD-T3-007_P09_28SEPT2009_033		unknown		n/a		unknown		2.5		15.705		1		20		210		229		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUU		AAUCCCACACGUAUCUCUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4701		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSTC1NG-RP-221_F03_14MAY2007_021		unknown		n/a		unknown		2.5		6.217		1		21		25		45		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAAUCCCCCAUAUACUUCCCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4701		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSTE1NG-RP-175_E04_15FEB2007_024		unknown		n/a		unknown		2.5		13.673		1		21		676		696		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAUUUCUCCACAUACUUCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4702		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig3351		PSMA2; 20S proteasome subunit alpha 2 [EC:3.4.25.1]		K02726		ko03050 Proteasome (1)		3		16.6		1		20		374		393		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4702		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig11562		RP-S25e; small subunit ribosomal protein S25e		K02975		ko03010 Ribosome (5)		3		5.573		1		21		215		235		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAAUUCCCCGCAUAUCACUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4702		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSGE1NG-RP-366_A02_11JAN2008_016		LYPLA2; lysophospholipase II [EC:3.1.1.5]		K06130		ko00564 Glycerophospholipid metabolism (1)		2.5		5.643		1		21		156		176		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCCCACUCACCUCUU		Translation		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4702		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig10162		unknown		K15141		unknown		2		14.373		1		21		401		421		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCUUGCAUGCCUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4702		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSGE1NG-RP-068_A10_28FEB2007_080		unknown		K15141		unknown		1.5		19.564		1		21		374		394		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCUUGCAUACCUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4702		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig11845		unknown		n/a		unknown		3		11.94		1		20		388		407		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4702		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig12250		unknown		n/a		unknown		3		8.667		1		21		687		707		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCUCGAUGUACUUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4702		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig8765		unknown		n/a		unknown		3		13.463		1		21		399		419		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AGAAUUCCCCACAUGCCUCGC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4702		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSGC1NG_Contig1947		unknown		n/a		unknown		3		11.94		1		20		403		422		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4702		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSGE1NG-RP-171_A05_03APR2007_047		unknown		n/a		unknown		2.5		15.858		1		21		632		652		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAUUUCUCCACAUACUUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4702		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSTC1NG-RP-221_F03_14MAY2007_021		unknown		n/a		unknown		2.5		6.187		1		21		24		44		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAAUCCCCCAUAUACUUCCC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4702		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSTE1NG_Contig1196		unknown		n/a		unknown		3		14.06		1		20		99		118		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AGAUCCCCUGCAUACUUUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4702		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSTE1NG-RP-175_E04_15FEB2007_024		unknown		n/a		unknown		2.5		13.673		1		21		675		695		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAUUUCUCCACAUACUUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4703		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig8624		TARS; threonyl-tRNA synthetase [EC:6.1.1.3]		K01868		ko00970 Aminoacyl-tRNA biosynthesis (1)		3		16.855		1		20		899		918		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		UUCCCCCAUAUAUUUUUCUG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4703		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig9730		unknown		K09313		unknown		2.5		8.072		1		20		561		580		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCUCCGCAUGCUUCUUUG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4703		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig11845		unknown		n/a		unknown		3		11.855		1		20		390		409		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCUCCGUAUACCUCUUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4703		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig12250		unknown		n/a		unknown		3		8.604		1		21		689		709		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAUU		AAUCCUCGAUGUACUUCUCUG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4703		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig5031		unknown		n/a		unknown		3		15.85		1		21		390		410		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAUU		AAUCCGCCGCAUAACUCUUUG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4703		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		LUSGC1NG_Contig1947		unknown		n/a		unknown		3		11.855		1		20		405		424		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCUCCGUAUACCUCUUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4704		inside		g47829		ucagagagguaugugggggau		Contig8624		TARS; threonyl-tRNA synthetase [EC:6.1.1.3]		K01868		ko00970 Aminoacyl-tRNA biosynthesis (1)		2.5		16.71		1		20		900		919		UCAGAGAGGUAUGUGGGGGA		UCCCCCAUAUAUUUUUCUGG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4704		inside		g47829		ucagagagguaugugggggau		Contig9730		unknown		K09313		unknown		2.5		8.056		1		21		561		581		UCAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCUCCGCAUGCUUCUUUGA		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4704		inside		g47829		ucagagagguaugugggggau		Contig5031		unknown		n/a		unknown		3		15.53		1		21		391		411		UCAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCGCCGCAUAACUCUUUGA		Translation		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4705		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		Contig4980		ilvC; ketol-acid reductoisomerase [EC:1.1.1.86]		K00053		ko00290 Valine, leucine and isoleucine biosynthesis (2),ko00770 Pantothenate and CoA biosynthesis (2),ko01100 Metabolic pathways (12),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (7)		2.5		9.203		1		20		1523		1542		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAUAGUCUCCCACAUAUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4705		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		Contig9261		SEC24; protein transport protein SEC24		K14007		ko04141 Protein processing in endoplasmic reticulum (3)		2.5		8.672		1		20		361		380		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAAAAACCCCAACAUGCCUC		Translation		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4705		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		LUSGE1NG-RP-068_A10_28FEB2007_080		unknown		K15141		unknown		3		20.132		1		20		373		392		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		UGAAAUCCCUUGCAUACCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4705		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		Contig8765		unknown		n/a		unknown		1.5		14.169		1		20		398		417		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAGAAUUCCCCACAUGCCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4705		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		LUSTC1NG-RP-221_F03_14MAY2007_021		unknown		n/a		unknown		1		6.18		1		20		23		42		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAAAAUCCCCCAUAUACUUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:798		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4706		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		Contig11562		RP-S25e; small subunit ribosomal protein S25e		K02975		ko03010 Ribosome (5)		3		5.546		1		20		215		234		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAAUUCCCCGCAUAUCACU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4706		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSGE1NG-RP-366_A02_11JAN2008_016		LYPLA2; lysophospholipase II [EC:3.1.1.5]		K06130		ko00564 Glycerophospholipid metabolism (1)		3		5.587		1		20		156		175		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCCCACUCACCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4706		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		Contig10162		unknown		K15141		unknown		2.5		14.202		1		20		401		420		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCUUGCAUGCCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4706		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSGE1NG-RP-068_A10_28FEB2007_080		unknown		K15141		unknown		2		19.821		1		20		374		393		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCUUGCAUACCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4706		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		Contig8765		unknown		n/a		unknown		2.5		13.457		1		21		398		418		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAGAAUUCCCCACAUGCCUCG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4706		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSGE1NG-RP-171_A05_03APR2007_047		unknown		n/a		unknown		2.5		15.964		1		20		632		651		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAUUUCUCCACAUACUUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4706		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSLE3AD-T3-007_P09_28SEPT2009_033		unknown		n/a		unknown		3		16.712		1		21		207		227		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		GAUAAUCCCACACGUAUCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4706		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSTC1NG-RP-221_F03_14MAY2007_021		unknown		n/a		unknown		2		6.185		1		21		23		43		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAAAAUCCCCCAUAUACUUCC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4706		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSTE1NG-RP-175_E04_15FEB2007_024		unknown		n/a		unknown		2.5		13.673		1		20		675		694		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAUUUCUCCACAUACUUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4707		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		Contig10162		unknown		K15141		unknown		3		16.082		1		21		402		422		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAAUCCCUUGCAUGCCUCUCC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4707		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSGE1NG-RP-068_A10_28FEB2007_080		unknown		K15141		unknown		2.5		19.527		1		21		375		395		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAAUCCCUUGCAUACCUCUCC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4707		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		Contig11845		unknown		n/a		unknown		3		11.655		1		21		388		408		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4707		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		Contig12250		unknown		n/a		unknown		3		8.647		1		21		688		708		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAAUCCUCGAUGUACUUCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4707		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		Contig8765		unknown		n/a		unknown		2.5		13.486		1		21		400		420		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		GAAUUCCCCACAUGCCUCGCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4707		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSGC1NG_Contig1947		unknown		n/a		unknown		3		11.655		1		21		403		423		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4707		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSGE1NG-RP-171_A05_03APR2007_047		unknown		n/a		unknown		2.5		15.817		1		21		633		653		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAUUUCUCCACAUACUUCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4707		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSLE3AD-T3-007_P09_28SEPT2009_033		unknown		n/a		unknown		2.5		15.705		1		20		210		229		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUU		AAUCCCACACGUAUCUCUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4707		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSTC1NG-RP-221_F03_14MAY2007_021		unknown		n/a		unknown		2.5		6.217		1		21		25		45		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAAUCCCCCAUAUACUUCCCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4707		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSTE1NG-RP-175_E04_15FEB2007_024		unknown		n/a		unknown		2.5		13.673		1		21		676		696		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAUUUCUCCACAUACUUCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4708		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig3351		PSMA2; 20S proteasome subunit alpha 2 [EC:3.4.25.1]		K02726		ko03050 Proteasome (1)		3		16.6		1		20		374		393		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4708		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig11562		RP-S25e; small subunit ribosomal protein S25e		K02975		ko03010 Ribosome (5)		3		5.573		1		21		215		235		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAAUUCCCCGCAUAUCACUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4708		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSGE1NG-RP-366_A02_11JAN2008_016		LYPLA2; lysophospholipase II [EC:3.1.1.5]		K06130		ko00564 Glycerophospholipid metabolism (1)		2.5		5.643		1		21		156		176		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCCCACUCACCUCUU		Translation		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4708		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig10162		unknown		K15141		unknown		2		14.373		1		21		401		421		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCUUGCAUGCCUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4708		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSGE1NG-RP-068_A10_28FEB2007_080		unknown		K15141		unknown		1.5		19.564		1		21		374		394		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCUUGCAUACCUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4708		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig11845		unknown		n/a		unknown		3		11.94		1		20		388		407		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4708		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig12250		unknown		n/a		unknown		3		8.667		1		21		687		707		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCUCGAUGUACUUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4708		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig8765		unknown		n/a		unknown		3		13.463		1		21		399		419		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AGAAUUCCCCACAUGCCUCGC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4708		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSGC1NG_Contig1947		unknown		n/a		unknown		3		11.94		1		20		403		422		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4708		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSGE1NG-RP-171_A05_03APR2007_047		unknown		n/a		unknown		2.5		15.858		1		21		632		652		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAUUUCUCCACAUACUUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4708		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSTC1NG-RP-221_F03_14MAY2007_021		unknown		n/a		unknown		2.5		6.187		1		21		24		44		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAAUCCCCCAUAUACUUCCC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4708		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSTE1NG_Contig1196		unknown		n/a		unknown		3		14.06		1		20		99		118		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AGAUCCCCUGCAUACUUUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4708		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSTE1NG-RP-175_E04_15FEB2007_024		unknown		n/a		unknown		2.5		13.673		1		21		675		695		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAUUUCUCCACAUACUUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4709		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig8624		TARS; threonyl-tRNA synthetase [EC:6.1.1.3]		K01868		ko00970 Aminoacyl-tRNA biosynthesis (1)		3		16.855		1		20		899		918		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		UUCCCCCAUAUAUUUUUCUG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4709		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig9730		unknown		K09313		unknown		2.5		8.072		1		20		561		580		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCUCCGCAUGCUUCUUUG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4709		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig11845		unknown		n/a		unknown		3		11.855		1		20		390		409		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCUCCGUAUACCUCUUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4709		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig12250		unknown		n/a		unknown		3		8.604		1		21		689		709		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAUU		AAUCCUCGAUGUACUUCUCUG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4709		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig5031		unknown		n/a		unknown		3		15.85		1		21		390		410		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAUU		AAUCCGCCGCAUAACUCUUUG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4709		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		LUSGC1NG_Contig1947		unknown		n/a		unknown		3		11.855		1		20		405		424		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCUCCGUAUACCUCUUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4710		inside		g47829		ucagagagguaugugggggau		Contig8624		TARS; threonyl-tRNA synthetase [EC:6.1.1.3]		K01868		ko00970 Aminoacyl-tRNA biosynthesis (1)		2.5		16.71		1		20		900		919		UCAGAGAGGUAUGUGGGGGA		UCCCCCAUAUAUUUUUCUGG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4710		inside		g47829		ucagagagguaugugggggau		Contig9730		unknown		K09313		unknown		2.5		8.056		1		21		561		581		UCAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCUCCGCAUGCUUCUUUGA		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4710		inside		g47829		ucagagagguaugugggggau		Contig5031		unknown		n/a		unknown		3		15.53		1		21		391		411		UCAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCGCCGCAUAACUCUUUGA		Translation		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4711		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		Contig4980		ilvC; ketol-acid reductoisomerase [EC:1.1.1.86]		K00053		ko00290 Valine, leucine and isoleucine biosynthesis (2),ko00770 Pantothenate and CoA biosynthesis (2),ko01100 Metabolic pathways (12),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (7)		2.5		9.203		1		20		1523		1542		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAUAGUCUCCCACAUAUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4711		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		Contig9261		SEC24; protein transport protein SEC24		K14007		ko04141 Protein processing in endoplasmic reticulum (3)		2.5		8.672		1		20		361		380		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAAAAACCCCAACAUGCCUC		Translation		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4711		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		LUSGE1NG-RP-068_A10_28FEB2007_080		unknown		K15141		unknown		3		20.132		1		20		373		392		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		UGAAAUCCCUUGCAUACCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4711		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		Contig8765		unknown		n/a		unknown		1.5		14.169		1		20		398		417		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAGAAUUCCCCACAUGCCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4711		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		LUSTC1NG-RP-221_F03_14MAY2007_021		unknown		n/a		unknown		1		6.18		1		20		23		42		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAAAAUCCCCCAUAUACUUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:799		336		inside		g47829		72		C18100152		163		498		ggauugggguguaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguug

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4712		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		Contig11562		RP-S25e; small subunit ribosomal protein S25e		K02975		ko03010 Ribosome (5)		3		5.546		1		20		215		234		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAAUUCCCCGCAUAUCACU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4712		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSGE1NG-RP-366_A02_11JAN2008_016		LYPLA2; lysophospholipase II [EC:3.1.1.5]		K06130		ko00564 Glycerophospholipid metabolism (1)		3		5.587		1		20		156		175		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCCCACUCACCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4712		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		Contig10162		unknown		K15141		unknown		2.5		14.202		1		20		401		420		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCUUGCAUGCCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4712		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSGE1NG-RP-068_A10_28FEB2007_080		unknown		K15141		unknown		2		19.821		1		20		374		393		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCUUGCAUACCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4712		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		Contig8765		unknown		n/a		unknown		2.5		13.457		1		21		398		418		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAGAAUUCCCCACAUGCCUCG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4712		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSGE1NG-RP-171_A05_03APR2007_047		unknown		n/a		unknown		2.5		15.964		1		20		632		651		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAUUUCUCCACAUACUUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4712		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSLE3AD-T3-007_P09_28SEPT2009_033		unknown		n/a		unknown		3		16.712		1		21		207		227		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		GAUAAUCCCACACGUAUCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4712		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSTC1NG-RP-221_F03_14MAY2007_021		unknown		n/a		unknown		2		6.185		1		21		23		43		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAAAAUCCCCCAUAUACUUCC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4712		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSTE1NG-RP-175_E04_15FEB2007_024		unknown		n/a		unknown		2.5		13.673		1		20		675		694		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAUUUCUCCACAUACUUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4713		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		Contig10162		unknown		K15141		unknown		3		16.082		1		21		402		422		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAAUCCCUUGCAUGCCUCUCC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4713		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSGE1NG-RP-068_A10_28FEB2007_080		unknown		K15141		unknown		2.5		19.527		1		21		375		395		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAAUCCCUUGCAUACCUCUCC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4713		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		Contig11845		unknown		n/a		unknown		3		11.655		1		21		388		408		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4713		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		Contig12250		unknown		n/a		unknown		3		8.647		1		21		688		708		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAAUCCUCGAUGUACUUCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4713		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		Contig8765		unknown		n/a		unknown		2.5		13.486		1		21		400		420		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		GAAUUCCCCACAUGCCUCGCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4713		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSGC1NG_Contig1947		unknown		n/a		unknown		3		11.655		1		21		403		423		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4713		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSGE1NG-RP-171_A05_03APR2007_047		unknown		n/a		unknown		2.5		15.817		1		21		633		653		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAUUUCUCCACAUACUUCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4713		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSLE3AD-T3-007_P09_28SEPT2009_033		unknown		n/a		unknown		2.5		15.705		1		20		210		229		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUU		AAUCCCACACGUAUCUCUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4713		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSTC1NG-RP-221_F03_14MAY2007_021		unknown		n/a		unknown		2.5		6.217		1		21		25		45		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAAUCCCCCAUAUACUUCCCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4713		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSTE1NG-RP-175_E04_15FEB2007_024		unknown		n/a		unknown		2.5		13.673		1		21		676		696		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAUUUCUCCACAUACUUCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4714		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig3351		PSMA2; 20S proteasome subunit alpha 2 [EC:3.4.25.1]		K02726		ko03050 Proteasome (1)		3		16.6		1		20		374		393		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4714		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig11562		RP-S25e; small subunit ribosomal protein S25e		K02975		ko03010 Ribosome (5)		3		5.573		1		21		215		235		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAAUUCCCCGCAUAUCACUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4714		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSGE1NG-RP-366_A02_11JAN2008_016		LYPLA2; lysophospholipase II [EC:3.1.1.5]		K06130		ko00564 Glycerophospholipid metabolism (1)		2.5		5.643		1		21		156		176		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCCCACUCACCUCUU		Translation		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4714		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig10162		unknown		K15141		unknown		2		14.373		1		21		401		421		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCUUGCAUGCCUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4714		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSGE1NG-RP-068_A10_28FEB2007_080		unknown		K15141		unknown		1.5		19.564		1		21		374		394		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCUUGCAUACCUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4714		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig11845		unknown		n/a		unknown		3		11.94		1		20		388		407		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4714		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig12250		unknown		n/a		unknown		3		8.667		1		21		687		707		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCUCGAUGUACUUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4714		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig8765		unknown		n/a		unknown		3		13.463		1		21		399		419		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AGAAUUCCCCACAUGCCUCGC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4714		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSGC1NG_Contig1947		unknown		n/a		unknown		3		11.94		1		20		403		422		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4714		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSGE1NG-RP-171_A05_03APR2007_047		unknown		n/a		unknown		2.5		15.858		1		21		632		652		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAUUUCUCCACAUACUUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4714		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSTC1NG-RP-221_F03_14MAY2007_021		unknown		n/a		unknown		2.5		6.187		1		21		24		44		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAAUCCCCCAUAUACUUCCC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4714		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSTE1NG_Contig1196		unknown		n/a		unknown		3		14.06		1		20		99		118		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AGAUCCCCUGCAUACUUUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4714		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSTE1NG-RP-175_E04_15FEB2007_024		unknown		n/a		unknown		2.5		13.673		1		21		675		695		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAUUUCUCCACAUACUUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4715		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig8624		TARS; threonyl-tRNA synthetase [EC:6.1.1.3]		K01868		ko00970 Aminoacyl-tRNA biosynthesis (1)		3		16.855		1		20		899		918		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		UUCCCCCAUAUAUUUUUCUG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4715		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig9730		unknown		K09313		unknown		2.5		8.072		1		20		561		580		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCUCCGCAUGCUUCUUUG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4715		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig11845		unknown		n/a		unknown		3		11.855		1		20		390		409		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCUCCGUAUACCUCUUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4715		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig12250		unknown		n/a		unknown		3		8.604		1		21		689		709		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAUU		AAUCCUCGAUGUACUUCUCUG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4715		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig5031		unknown		n/a		unknown		3		15.85		1		21		390		410		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAUU		AAUCCGCCGCAUAACUCUUUG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4715		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		LUSGC1NG_Contig1947		unknown		n/a		unknown		3		11.855		1		20		405		424		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCUCCGUAUACCUCUUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4716		inside		g47829		ucagagagguaugugggggau		Contig8624		TARS; threonyl-tRNA synthetase [EC:6.1.1.3]		K01868		ko00970 Aminoacyl-tRNA biosynthesis (1)		2.5		16.71		1		20		900		919		UCAGAGAGGUAUGUGGGGGA		UCCCCCAUAUAUUUUUCUGG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4716		inside		g47829		ucagagagguaugugggggau		Contig9730		unknown		K09313		unknown		2.5		8.056		1		21		561		581		UCAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCUCCGCAUGCUUCUUUGA		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4716		inside		g47829		ucagagagguaugugggggau		Contig5031		unknown		n/a		unknown		3		15.53		1		21		391		411		UCAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCGCCGCAUAACUCUUUGA		Translation		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4717		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		Contig4980		ilvC; ketol-acid reductoisomerase [EC:1.1.1.86]		K00053		ko00290 Valine, leucine and isoleucine biosynthesis (2),ko00770 Pantothenate and CoA biosynthesis (2),ko01100 Metabolic pathways (12),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (7)		2.5		9.203		1		20		1523		1542		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAUAGUCUCCCACAUAUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4717		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		Contig9261		SEC24; protein transport protein SEC24		K14007		ko04141 Protein processing in endoplasmic reticulum (3)		2.5		8.672		1		20		361		380		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAAAAACCCCAACAUGCCUC		Translation		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4717		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		LUSGE1NG-RP-068_A10_28FEB2007_080		unknown		K15141		unknown		3		20.132		1		20		373		392		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		UGAAAUCCCUUGCAUACCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4717		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		Contig8765		unknown		n/a		unknown		1.5		14.169		1		20		398		417		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAGAAUUCCCCACAUGCCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4717		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		LUSTC1NG-RP-221_F03_14MAY2007_021		unknown		n/a		unknown		1		6.18		1		20		23		42		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAAAAUCCCCCAUAUACUUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:800		328		inside		g47829		82		C18100152		173		500		guaacguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4718		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		Contig11562		RP-S25e; small subunit ribosomal protein S25e		K02975		ko03010 Ribosome (5)		3		5.546		1		20		215		234		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAAUUCCCCGCAUAUCACU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4718		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSGE1NG-RP-366_A02_11JAN2008_016		LYPLA2; lysophospholipase II [EC:3.1.1.5]		K06130		ko00564 Glycerophospholipid metabolism (1)		3		5.587		1		20		156		175		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCCCACUCACCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4718		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		Contig10162		unknown		K15141		unknown		2.5		14.202		1		20		401		420		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCUUGCAUGCCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4718		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSGE1NG-RP-068_A10_28FEB2007_080		unknown		K15141		unknown		2		19.821		1		20		374		393		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCUUGCAUACCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4718		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		Contig8765		unknown		n/a		unknown		2.5		13.457		1		21		398		418		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAGAAUUCCCCACAUGCCUCG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4718		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSGE1NG-RP-171_A05_03APR2007_047		unknown		n/a		unknown		2.5		15.964		1		20		632		651		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAUUUCUCCACAUACUUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4718		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSLE3AD-T3-007_P09_28SEPT2009_033		unknown		n/a		unknown		3		16.712		1		21		207		227		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		GAUAAUCCCACACGUAUCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4718		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSTC1NG-RP-221_F03_14MAY2007_021		unknown		n/a		unknown		2		6.185		1		21		23		43		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAAAAUCCCCCAUAUACUUCC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4718		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSTE1NG-RP-175_E04_15FEB2007_024		unknown		n/a		unknown		2.5		13.673		1		20		675		694		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAUUUCUCCACAUACUUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4719		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		Contig10162		unknown		K15141		unknown		3		16.082		1		21		402		422		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAAUCCCUUGCAUGCCUCUCC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4719		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSGE1NG-RP-068_A10_28FEB2007_080		unknown		K15141		unknown		2.5		19.527		1		21		375		395		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAAUCCCUUGCAUACCUCUCC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4719		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		Contig11845		unknown		n/a		unknown		3		11.655		1		21		388		408		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4719		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		Contig12250		unknown		n/a		unknown		3		8.647		1		21		688		708		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAAUCCUCGAUGUACUUCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4719		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		Contig8765		unknown		n/a		unknown		2.5		13.486		1		21		400		420		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		GAAUUCCCCACAUGCCUCGCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4719		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSGC1NG_Contig1947		unknown		n/a		unknown		3		11.655		1		21		403		423		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4719		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSGE1NG-RP-171_A05_03APR2007_047		unknown		n/a		unknown		2.5		15.817		1		21		633		653		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAUUUCUCCACAUACUUCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4719		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSLE3AD-T3-007_P09_28SEPT2009_033		unknown		n/a		unknown		2.5		15.705		1		20		210		229		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUU		AAUCCCACACGUAUCUCUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4719		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSTC1NG-RP-221_F03_14MAY2007_021		unknown		n/a		unknown		2.5		6.217		1		21		25		45		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAAUCCCCCAUAUACUUCCCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4719		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSTE1NG-RP-175_E04_15FEB2007_024		unknown		n/a		unknown		2.5		13.673		1		21		676		696		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAUUUCUCCACAUACUUCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4720		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig3351		PSMA2; 20S proteasome subunit alpha 2 [EC:3.4.25.1]		K02726		ko03050 Proteasome (1)		3		16.6		1		20		374		393		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4720		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig11562		RP-S25e; small subunit ribosomal protein S25e		K02975		ko03010 Ribosome (5)		3		5.573		1		21		215		235		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAAUUCCCCGCAUAUCACUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4720		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSGE1NG-RP-366_A02_11JAN2008_016		LYPLA2; lysophospholipase II [EC:3.1.1.5]		K06130		ko00564 Glycerophospholipid metabolism (1)		2.5		5.643		1		21		156		176		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCCCACUCACCUCUU		Translation		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4720		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig10162		unknown		K15141		unknown		2		14.373		1		21		401		421		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCUUGCAUGCCUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4720		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSGE1NG-RP-068_A10_28FEB2007_080		unknown		K15141		unknown		1.5		19.564		1		21		374		394		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCUUGCAUACCUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4720		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig11845		unknown		n/a		unknown		3		11.94		1		20		388		407		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4720		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig12250		unknown		n/a		unknown		3		8.667		1		21		687		707		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCUCGAUGUACUUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4720		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig8765		unknown		n/a		unknown		3		13.463		1		21		399		419		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AGAAUUCCCCACAUGCCUCGC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4720		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSGC1NG_Contig1947		unknown		n/a		unknown		3		11.94		1		20		403		422		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4720		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSGE1NG-RP-171_A05_03APR2007_047		unknown		n/a		unknown		2.5		15.858		1		21		632		652		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAUUUCUCCACAUACUUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4720		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSTC1NG-RP-221_F03_14MAY2007_021		unknown		n/a		unknown		2.5		6.187		1		21		24		44		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAAUCCCCCAUAUACUUCCC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4720		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSTE1NG_Contig1196		unknown		n/a		unknown		3		14.06		1		20		99		118		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AGAUCCCCUGCAUACUUUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4720		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSTE1NG-RP-175_E04_15FEB2007_024		unknown		n/a		unknown		2.5		13.673		1		21		675		695		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAUUUCUCCACAUACUUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4721		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig8624		TARS; threonyl-tRNA synthetase [EC:6.1.1.3]		K01868		ko00970 Aminoacyl-tRNA biosynthesis (1)		3		16.855		1		20		899		918		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		UUCCCCCAUAUAUUUUUCUG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4721		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig9730		unknown		K09313		unknown		2.5		8.072		1		20		561		580		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCUCCGCAUGCUUCUUUG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4721		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig11845		unknown		n/a		unknown		3		11.855		1		20		390		409		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCUCCGUAUACCUCUUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4721		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig12250		unknown		n/a		unknown		3		8.604		1		21		689		709		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAUU		AAUCCUCGAUGUACUUCUCUG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4721		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig5031		unknown		n/a		unknown		3		15.85		1		21		390		410		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAUU		AAUCCGCCGCAUAACUCUUUG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4721		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		LUSGC1NG_Contig1947		unknown		n/a		unknown		3		11.855		1		20		405		424		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCUCCGUAUACCUCUUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4722		inside		g47829		ucagagagguaugugggggau		Contig8624		TARS; threonyl-tRNA synthetase [EC:6.1.1.3]		K01868		ko00970 Aminoacyl-tRNA biosynthesis (1)		2.5		16.71		1		20		900		919		UCAGAGAGGUAUGUGGGGGA		UCCCCCAUAUAUUUUUCUGG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4722		inside		g47829		ucagagagguaugugggggau		Contig9730		unknown		K09313		unknown		2.5		8.056		1		21		561		581		UCAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCUCCGCAUGCUUCUUUGA		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4722		inside		g47829		ucagagagguaugugggggau		Contig5031		unknown		n/a		unknown		3		15.53		1		21		391		411		UCAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCGCCGCAUAACUCUUUGA		Translation		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4723		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		Contig4980		ilvC; ketol-acid reductoisomerase [EC:1.1.1.86]		K00053		ko00290 Valine, leucine and isoleucine biosynthesis (2),ko00770 Pantothenate and CoA biosynthesis (2),ko01100 Metabolic pathways (12),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (7)		2.5		9.203		1		20		1523		1542		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAUAGUCUCCCACAUAUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4723		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		Contig9261		SEC24; protein transport protein SEC24		K14007		ko04141 Protein processing in endoplasmic reticulum (3)		2.5		8.672		1		20		361		380		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAAAAACCCCAACAUGCCUC		Translation		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4723		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		LUSGE1NG-RP-068_A10_28FEB2007_080		unknown		K15141		unknown		3		20.132		1		20		373		392		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		UGAAAUCCCUUGCAUACCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4723		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		Contig8765		unknown		n/a		unknown		1.5		14.169		1		20		398		417		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAGAAUUCCCCACAUGCCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4723		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		LUSTC1NG-RP-221_F03_14MAY2007_021		unknown		n/a		unknown		1		6.18		1		20		23		42		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAAAAUCCCCCAUAUACUUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:801		323		inside		g47829		86		C18100152		177		499		cguggauucgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugc

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4724		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		Contig11562		RP-S25e; small subunit ribosomal protein S25e		K02975		ko03010 Ribosome (5)		3		5.546		1		20		215		234		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAAUUCCCCGCAUAUCACU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4724		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSGE1NG-RP-366_A02_11JAN2008_016		LYPLA2; lysophospholipase II [EC:3.1.1.5]		K06130		ko00564 Glycerophospholipid metabolism (1)		3		5.587		1		20		156		175		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCCCACUCACCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4724		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		Contig10162		unknown		K15141		unknown		2.5		14.202		1		20		401		420		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCUUGCAUGCCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4724		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSGE1NG-RP-068_A10_28FEB2007_080		unknown		K15141		unknown		2		19.821		1		20		374		393		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCUUGCAUACCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4724		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		Contig8765		unknown		n/a		unknown		2.5		13.457		1		21		398		418		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAGAAUUCCCCACAUGCCUCG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4724		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSGE1NG-RP-171_A05_03APR2007_047		unknown		n/a		unknown		2.5		15.964		1		20		632		651		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAUUUCUCCACAUACUUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4724		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSLE3AD-T3-007_P09_28SEPT2009_033		unknown		n/a		unknown		3		16.712		1		21		207		227		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		GAUAAUCCCACACGUAUCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4724		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSTC1NG-RP-221_F03_14MAY2007_021		unknown		n/a		unknown		2		6.185		1		21		23		43		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAAAAUCCCCCAUAUACUUCC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4724		inside		g47829		agagguaugugggggauuuuu		LUSTE1NG-RP-175_E04_15FEB2007_024		unknown		n/a		unknown		2.5		13.673		1		20		675		694		AGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAUUUCUCCACAUACUUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4725		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		Contig10162		unknown		K15141		unknown		3		16.082		1		21		402		422		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAAUCCCUUGCAUGCCUCUCC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4725		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSGE1NG-RP-068_A10_28FEB2007_080		unknown		K15141		unknown		2.5		19.527		1		21		375		395		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAAUCCCUUGCAUACCUCUCC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4725		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		Contig11845		unknown		n/a		unknown		3		11.655		1		21		388		408		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4725		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		Contig12250		unknown		n/a		unknown		3		8.647		1		21		688		708		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAAUCCUCGAUGUACUUCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4725		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		Contig8765		unknown		n/a		unknown		2.5		13.486		1		21		400		420		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		GAAUUCCCCACAUGCCUCGCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4725		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSGC1NG_Contig1947		unknown		n/a		unknown		3		11.655		1		21		403		423		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4725		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSGE1NG-RP-171_A05_03APR2007_047		unknown		n/a		unknown		2.5		15.817		1		21		633		653		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAUUUCUCCACAUACUUCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4725		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSLE3AD-T3-007_P09_28SEPT2009_033		unknown		n/a		unknown		2.5		15.705		1		20		210		229		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUU		AAUCCCACACGUAUCUCUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4725		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSTC1NG-RP-221_F03_14MAY2007_021		unknown		n/a		unknown		2.5		6.217		1		21		25		45		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAAUCCCCCAUAUACUUCCCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4725		inside		g47829		agagagguaugugggggauuu		LUSTE1NG-RP-175_E04_15FEB2007_024		unknown		n/a		unknown		2.5		13.673		1		21		676		696		AGAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AAUUUCUCCACAUACUUCUCU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4726		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig3351		PSMA2; 20S proteasome subunit alpha 2 [EC:3.4.25.1]		K02726		ko03050 Proteasome (1)		3		16.6		1		20		374		393		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4726		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig11562		RP-S25e; small subunit ribosomal protein S25e		K02975		ko03010 Ribosome (5)		3		5.573		1		21		215		235		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAAUUCCCCGCAUAUCACUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4726		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSGE1NG-RP-366_A02_11JAN2008_016		LYPLA2; lysophospholipase II [EC:3.1.1.5]		K06130		ko00564 Glycerophospholipid metabolism (1)		2.5		5.643		1		21		156		176		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCCCACUCACCUCUU		Translation		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4726		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig10162		unknown		K15141		unknown		2		14.373		1		21		401		421		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCUUGCAUGCCUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4726		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSGE1NG-RP-068_A10_28FEB2007_080		unknown		K15141		unknown		1.5		19.564		1		21		374		394		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCCUUGCAUACCUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4726		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig11845		unknown		n/a		unknown		3		11.94		1		20		388		407		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4726		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig12250		unknown		n/a		unknown		3		8.667		1		21		687		707		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		GAAAUCCUCGAUGUACUUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4726		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		Contig8765		unknown		n/a		unknown		3		13.463		1		21		399		419		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AGAAUUCCCCACAUGCCUCGC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4726		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSGC1NG_Contig1947		unknown		n/a		unknown		3		11.94		1		20		403		422		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AUAUCCUCCGUAUACCUCUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4726		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSGE1NG-RP-171_A05_03APR2007_047		unknown		n/a		unknown		2.5		15.858		1		21		632		652		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAUUUCUCCACAUACUUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4726		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSTC1NG-RP-221_F03_14MAY2007_021		unknown		n/a		unknown		2.5		6.187		1		21		24		44		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAAUCCCCCAUAUACUUCCC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4726		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSTE1NG_Contig1196		unknown		n/a		unknown		3		14.06		1		20		99		118		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUU		AGAUCCCCUGCAUACUUUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4726		inside		g47829		gagagguaugugggggauuuu		LUSTE1NG-RP-175_E04_15FEB2007_024		unknown		n/a		unknown		2.5		13.673		1		21		675		695		GAGAGGUAUGUGGGGGAUUUU		AAAUUUCUCCACAUACUUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4727		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig8624		TARS; threonyl-tRNA synthetase [EC:6.1.1.3]		K01868		ko00970 Aminoacyl-tRNA biosynthesis (1)		3		16.855		1		20		899		918		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		UUCCCCCAUAUAUUUUUCUG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4727		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig9730		unknown		K09313		unknown		2.5		8.072		1		20		561		580		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCUCCGCAUGCUUCUUUG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4727		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig11845		unknown		n/a		unknown		3		11.855		1		20		390		409		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCUCCGUAUACCUCUUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4727		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig12250		unknown		n/a		unknown		3		8.604		1		21		689		709		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAUU		AAUCCUCGAUGUACUUCUCUG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4727		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		Contig5031		unknown		n/a		unknown		3		15.85		1		21		390		410		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAUU		AAUCCGCCGCAUAACUCUUUG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4727		inside		g47829		cagagagguaugugggggauu		LUSGC1NG_Contig1947		unknown		n/a		unknown		3		11.855		1		20		405		424		CAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCUCCGUAUACCUCUUUU		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4728		inside		g47829		ucagagagguaugugggggau		Contig8624		TARS; threonyl-tRNA synthetase [EC:6.1.1.3]		K01868		ko00970 Aminoacyl-tRNA biosynthesis (1)		2.5		16.71		1		20		900		919		UCAGAGAGGUAUGUGGGGGA		UCCCCCAUAUAUUUUUCUGG		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4728		inside		g47829		ucagagagguaugugggggau		Contig9730		unknown		K09313		unknown		2.5		8.056		1		21		561		581		UCAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCUCCGCAUGCUUCUUUGA		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4728		inside		g47829		ucagagagguaugugggggau		Contig5031		unknown		n/a		unknown		3		15.53		1		21		391		411		UCAGAGAGGUAUGUGGGGGAU		AUCCGCCGCAUAACUCUUUGA		Translation		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4729		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		Contig4980		ilvC; ketol-acid reductoisomerase [EC:1.1.1.86]		K00053		ko00290 Valine, leucine and isoleucine biosynthesis (2),ko00770 Pantothenate and CoA biosynthesis (2),ko01100 Metabolic pathways (12),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (7)		2.5		9.203		1		20		1523		1542		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAUAGUCUCCCACAUAUCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4729		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		Contig9261		SEC24; protein transport protein SEC24		K14007		ko04141 Protein processing in endoplasmic reticulum (3)		2.5		8.672		1		20		361		380		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAAAAACCCCAACAUGCCUC		Translation		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4729		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		LUSGE1NG-RP-068_A10_28FEB2007_080		unknown		K15141		unknown		3		20.132		1		20		373		392		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		UGAAAUCCCUUGCAUACCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4729		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		Contig8765		unknown		n/a		unknown		1.5		14.169		1		20		398		417		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAGAAUUCCCCACAUGCCUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4729		inside		g47829		gagguaugugggggauuuuua		LUSTC1NG-RP-221_F03_14MAY2007_021		unknown		n/a		unknown		1		6.18		1		20		23		42		GAGGUAUGUGGGGGAUUUUU		AAAAAUCCCCCAUAUACUUC		Cleavage		C18100152.Lu0910.pre-miRNA:802		316		inside		g47829		94		C18100152		185		500		cgagugagggguaucccucuacaucuacgaucaaaggaauuguucaggugcaucagagagguaugugggggauuuuuauguuccgaugaaggguccucauggucuuucguccgaauuaagguuaaaucucccacuuugaucccugaggagauacccauuugcuucagagaugaagucuuuccgauuagaguagagguggaggcacugguaccccuuucuucaaguagagcuaaggaguccuuuauggcuaguuggaaagugaaaggaaaagggcucucgccacuaacgacagugguaguuaccgacccuaguugcu

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:803.miRNA:4733		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		Contig11648		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		15.587		1		21		25		45		AUUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:803		219		empty_scaffold						C18103198		1032		1250		ugugucugaugucauuuaaggaaaauuaucccauugcaagucauuuuaacuugcacuuuugauuaacauauuacuaugggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:803.miRNA:4733		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		LUSTE1AD_Contig540		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		17.935		1		21		39		59		AUUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:803		219		empty_scaffold						C18103198		1032		1250		ugugucugaugucauuuaaggaaaauuaucccauugcaagucauuuuaacuugcacuuuugauuaacauauuacuaugggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:803.miRNA:4733		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		Contig7101		unknown		n/a		unknown		2		18.17		1		20		468		487		AUUACUCAAUAUCAUGAUAU		AUAUCAAGUUAUUGAGUAAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:803		219		empty_scaffold						C18103198		1032		1250		ugugucugaugucauuuaaggaaaauuaucccauugcaagucauuuuaacuugcacuuuugauuaacauauuacuaugggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:803.miRNA:4734		empty_scaffold				uuacucaauaucaugauauuu		Contig11648		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		15.519		1		20		25		44		UUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGA		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:803		219		empty_scaffold						C18103198		1032		1250		ugugucugaugucauuuaaggaaaauuaucccauugcaagucauuuuaacuugcacuuuugauuaacauauuacuaugggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:803.miRNA:4734		empty_scaffold				uuacucaauaucaugauauuu		LUSTE1AD_Contig540		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		17.858		1		20		39		58		UUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGA		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:803		219		empty_scaffold						C18103198		1032		1250		ugugucugaugucauuuaaggaaaauuaucccauugcaagucauuuuaacuugcacuuuugauuaacauauuacuaugggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:804.miRNA:4739		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		Contig11648		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		15.587		1		21		25		45		AUUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:804		219		empty_scaffold						C18103198		1032		1250		ugugucugaugucauuuaaggaaaauuaucccauugcaagucauuuuaacuugcacuuuugauuaacauauuacuaugggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:804.miRNA:4739		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		LUSTE1AD_Contig540		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		17.935		1		21		39		59		AUUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:804		219		empty_scaffold						C18103198		1032		1250		ugugucugaugucauuuaaggaaaauuaucccauugcaagucauuuuaacuugcacuuuugauuaacauauuacuaugggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:804.miRNA:4739		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		Contig7101		unknown		n/a		unknown		2		18.17		1		20		468		487		AUUACUCAAUAUCAUGAUAU		AUAUCAAGUUAUUGAGUAAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:804		219		empty_scaffold						C18103198		1032		1250		ugugucugaugucauuuaaggaaaauuaucccauugcaagucauuuuaacuugcacuuuugauuaacauauuacuaugggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:804.miRNA:4740		empty_scaffold				uuacucaauaucaugauauuu		Contig11648		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		15.519		1		20		25		44		UUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGA		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:804		219		empty_scaffold						C18103198		1032		1250		ugugucugaugucauuuaaggaaaauuaucccauugcaagucauuuuaacuugcacuuuugauuaacauauuacuaugggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:804.miRNA:4740		empty_scaffold				uuacucaauaucaugauauuu		LUSTE1AD_Contig540		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		17.858		1		20		39		58		UUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGA		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:804		219		empty_scaffold						C18103198		1032		1250		ugugucugaugucauuuaaggaaaauuaucccauugcaagucauuuuaacuugcacuuuugauuaacauauuacuaugggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:805.miRNA:4744		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		Contig11648		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		15.587		1		21		25		45		AUUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:805		206		empty_scaffold						C18103198		1037		1242		cugaugucauuuaaggaaaauuaucccauugcaagucauuuuaacuugcacuuuugauuaacauauuacuaugggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucacc

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:805.miRNA:4744		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		LUSTE1AD_Contig540		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		17.935		1		21		39		59		AUUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:805		206		empty_scaffold						C18103198		1037		1242		cugaugucauuuaaggaaaauuaucccauugcaagucauuuuaacuugcacuuuugauuaacauauuacuaugggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucacc

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:805.miRNA:4744		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		Contig7101		unknown		n/a		unknown		2		18.17		1		20		468		487		AUUACUCAAUAUCAUGAUAU		AUAUCAAGUUAUUGAGUAAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:805		206		empty_scaffold						C18103198		1037		1242		cugaugucauuuaaggaaaauuaucccauugcaagucauuuuaacuugcacuuuugauuaacauauuacuaugggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucacc

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:806.miRNA:4750		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		Contig11648		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		15.587		1		21		25		45		AUUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:806		206		empty_scaffold						C18103198		1037		1242		cugaugucauuuaaggaaaauuaucccauugcaagucauuuuaacuugcacuuuugauuaacauauuacuaugggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucacc

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:806.miRNA:4750		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		LUSTE1AD_Contig540		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		17.935		1		21		39		59		AUUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:806		206		empty_scaffold						C18103198		1037		1242		cugaugucauuuaaggaaaauuaucccauugcaagucauuuuaacuugcacuuuugauuaacauauuacuaugggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucacc

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:806.miRNA:4750		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		Contig7101		unknown		n/a		unknown		2		18.17		1		20		468		487		AUUACUCAAUAUCAUGAUAU		AUAUCAAGUUAUUGAGUAAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:806		206		empty_scaffold						C18103198		1037		1242		cugaugucauuuaaggaaaauuaucccauugcaagucauuuuaacuugcacuuuugauuaacauauuacuaugggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucacc

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:807.miRNA:4756		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		Contig11648		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		15.587		1		21		25		45		AUUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:807		144		empty_scaffold						C18103198		1107		1250		augggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:807.miRNA:4756		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		LUSTE1AD_Contig540		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		17.935		1		21		39		59		AUUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:807		144		empty_scaffold						C18103198		1107		1250		augggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:807.miRNA:4756		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		Contig7101		unknown		n/a		unknown		2		18.17		1		20		468		487		AUUACUCAAUAUCAUGAUAU		AUAUCAAGUUAUUGAGUAAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:807		144		empty_scaffold						C18103198		1107		1250		augggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:807.miRNA:4757		empty_scaffold				uuacucaauaucaugauauuu		Contig11648		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		15.519		1		20		25		44		UUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGA		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:807		144		empty_scaffold						C18103198		1107		1250		augggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:807.miRNA:4757		empty_scaffold				uuacucaauaucaugauauuu		LUSTE1AD_Contig540		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		17.858		1		20		39		58		UUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGA		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:807		144		empty_scaffold						C18103198		1107		1250		augggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:808.miRNA:4762		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		Contig11648		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		15.587		1		21		25		45		AUUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:808		144		empty_scaffold						C18103198		1107		1250		augggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:808.miRNA:4762		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		LUSTE1AD_Contig540		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		17.935		1		21		39		59		AUUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:808		144		empty_scaffold						C18103198		1107		1250		augggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:808.miRNA:4762		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		Contig7101		unknown		n/a		unknown		2		18.17		1		20		468		487		AUUACUCAAUAUCAUGAUAU		AUAUCAAGUUAUUGAGUAAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:808		144		empty_scaffold						C18103198		1107		1250		augggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:808.miRNA:4763		empty_scaffold				uuacucaauaucaugauauuu		Contig11648		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		15.519		1		20		25		44		UUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGA		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:808		144		empty_scaffold						C18103198		1107		1250		augggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:808.miRNA:4763		empty_scaffold				uuacucaauaucaugauauuu		LUSTE1AD_Contig540		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		17.858		1		20		39		58		UUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGA		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:808		144		empty_scaffold						C18103198		1107		1250		augggguuguuugguaugagugacauuaagugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucaccauugauau

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:809.miRNA:4768		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		Contig11648		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		15.587		1		21		25		45		AUUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:809		108		empty_scaffold						C18103198		1135		1242		agugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucacc

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:809.miRNA:4768		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		LUSTE1AD_Contig540		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		17.935		1		21		39		59		AUUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:809		108		empty_scaffold						C18103198		1135		1242		agugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucacc

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:809.miRNA:4768		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		Contig7101		unknown		n/a		unknown		2		18.17		1		20		468		487		AUUACUCAAUAUCAUGAUAU		AUAUCAAGUUAUUGAGUAAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:809		108		empty_scaffold						C18103198		1135		1242		agugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucacc

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:810.miRNA:4774		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		Contig11648		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		15.587		1		21		25		45		AUUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:810		108		empty_scaffold						C18103198		1135		1242		agugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucacc

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:810.miRNA:4774		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		LUSTE1AD_Contig540		RP-L32e; large subunit ribosomal protein L32e		K02912		ko03010 Ribosome (6)		2		17.935		1		21		39		59		AUUACUCAAUAUCAUGAUAUU		AAUAACAUGGUAUUGAGUGAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:810		108		empty_scaffold						C18103198		1135		1242		agugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucacc

		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:810.miRNA:4774		empty_scaffold				auuacucaauaucaugauauu		Contig7101		unknown		n/a		unknown		2		18.17		1		20		468		487		AUUACUCAAUAUCAUGAUAU		AUAUCAAGUUAUUGAGUAAU		Cleavage		C18103198.Lu0910.pre-miRNA:810		108		empty_scaffold						C18103198		1135		1242		agugacauugauaucuauauuacucaauaucaugauauuugaaauauuuguguuuguuaugaggugaauaucauguuauugggugauauauuucaccccaauaucacc

		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:811.miRNA:4778		overlap		g47837		aaaagugucuuauacuggaaa		Contig4008		unknown		K14826		unknown		0		4.986		1		21		515		535		AAAAGUGUCUUAUACUGGAAA		UUUCCAGUAUAAGACACUUUU		Cleavage		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:811		283		overlap		g47837		47		C18104518		1048		1330		uacuacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu

		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:811.miRNA:4779		overlap		g47837		aaagugucuuauacuggaaaa		Contig4008		unknown		K14826		unknown		0		4.868		1		21		514		534		AAAGUGUCUUAUACUGGAAAA		UUUUCCAGUAUAAGACACUUU		Cleavage		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:811		283		overlap		g47837		47		C18104518		1048		1330		uacuacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu

		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:811.miRNA:4780		overlap		g47837		uaaaagugucuuauacuggaa		Contig14097		RP-S13; small subunit ribosomal protein S13		K02952		ko03010 Ribosome (2)		2		12.024		1		20		366		385		UAAAAGUGUCUUAUACUGGA		UACAGUAGAAGACACUUUUA		Cleavage		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:811		283		overlap		g47837		47		C18104518		1048		1330		uacuacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu

		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:811.miRNA:4780		overlap		g47837		uaaaagugucuuauacuggaa		Contig4008		unknown		K14826		unknown		0		5.004		1		21		516		536		UAAAAGUGUCUUAUACUGGAA		UUCCAGUAUAAGACACUUUUA		Cleavage		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:811		283		overlap		g47837		47		C18104518		1048		1330		uacuacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu

		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:811.miRNA:4781		overlap		g47837		aagugucuuauacuggaaaau		Contig4008		unknown		K14826		unknown		0		4.735		1		21		513		533		AAGUGUCUUAUACUGGAAAAU		AUUUUCCAGUAUAAGACACUU		Cleavage		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:811		283		overlap		g47837		47		C18104518		1048		1330		uacuacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu

		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:811.miRNA:4782		overlap		g47837		guaaaagugucuuauacugga		Contig4008		unknown		K14826		unknown		0		4.711		1		21		517		537		GUAAAAGUGUCUUAUACUGGA		UCCAGUAUAAGACACUUUUAC		Cleavage		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:811		283		overlap		g47837		47		C18104518		1048		1330		uacuacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu

		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:812.miRNA:4785		overlap		g47837		aaaagugucuuauacuggaaa		Contig4008		unknown		K14826		unknown		0		4.986		1		21		515		535		AAAAGUGUCUUAUACUGGAAA		UUUCCAGUAUAAGACACUUUU		Cleavage		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:812		283		overlap		g47837		47		C18104518		1048		1330		uacuacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu

		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:812.miRNA:4786		overlap		g47837		aaagugucuuauacuggaaaa		Contig4008		unknown		K14826		unknown		0		4.868		1		21		514		534		AAAGUGUCUUAUACUGGAAAA		UUUUCCAGUAUAAGACACUUU		Cleavage		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:812		283		overlap		g47837		47		C18104518		1048		1330		uacuacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu

		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:812.miRNA:4787		overlap		g47837		uaaaagugucuuauacuggaa		Contig14097		RP-S13; small subunit ribosomal protein S13		K02952		ko03010 Ribosome (2)		2		12.024		1		20		366		385		UAAAAGUGUCUUAUACUGGA		UACAGUAGAAGACACUUUUA		Cleavage		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:812		283		overlap		g47837		47		C18104518		1048		1330		uacuacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu

		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:812.miRNA:4787		overlap		g47837		uaaaagugucuuauacuggaa		Contig4008		unknown		K14826		unknown		0		5.004		1		21		516		536		UAAAAGUGUCUUAUACUGGAA		UUCCAGUAUAAGACACUUUUA		Cleavage		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:812		283		overlap		g47837		47		C18104518		1048		1330		uacuacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu

		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:812.miRNA:4788		overlap		g47837		aagugucuuauacuggaaaau		Contig4008		unknown		K14826		unknown		0		4.735		1		21		513		533		AAGUGUCUUAUACUGGAAAAU		AUUUUCCAGUAUAAGACACUU		Cleavage		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:812		283		overlap		g47837		47		C18104518		1048		1330		uacuacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu

		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:812.miRNA:4789		overlap		g47837		guaaaagugucuuauacugga		Contig4008		unknown		K14826		unknown		0		4.711		1		21		517		537		GUAAAAGUGUCUUAUACUGGA		UCCAGUAUAAGACACUUUUAC		Cleavage		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:812		283		overlap		g47837		47		C18104518		1048		1330		uacuacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu

		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:813.miRNA:4792		overlap		g47837		aaaagugucuuauacuggaaa		Contig4008		unknown		K14826		unknown		0		4.986		1		21		515		535		AAAAGUGUCUUAUACUGGAAA		UUUCCAGUAUAAGACACUUUU		Cleavage		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:813		280		overlap		g47837		47		C18104518		1051		1330		uacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu

		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:813.miRNA:4793		overlap		g47837		aaagugucuuauacuggaaaa		Contig4008		unknown		K14826		unknown		0		4.868		1		21		514		534		AAAGUGUCUUAUACUGGAAAA		UUUUCCAGUAUAAGACACUUU		Cleavage		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:813		280		overlap		g47837		47		C18104518		1051		1330		uacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu

		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:813.miRNA:4794		overlap		g47837		uaaaagugucuuauacuggaa		Contig14097		RP-S13; small subunit ribosomal protein S13		K02952		ko03010 Ribosome (2)		2		12.024		1		20		366		385		UAAAAGUGUCUUAUACUGGA		UACAGUAGAAGACACUUUUA		Cleavage		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:813		280		overlap		g47837		47		C18104518		1051		1330		uacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu

		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:813.miRNA:4794		overlap		g47837		uaaaagugucuuauacuggaa		Contig4008		unknown		K14826		unknown		0		5.004		1		21		516		536		UAAAAGUGUCUUAUACUGGAA		UUCCAGUAUAAGACACUUUUA		Cleavage		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:813		280		overlap		g47837		47		C18104518		1051		1330		uacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu

		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:813.miRNA:4795		overlap		g47837		aagugucuuauacuggaaaau		Contig4008		unknown		K14826		unknown		0		4.735		1		21		513		533		AAGUGUCUUAUACUGGAAAAU		AUUUUCCAGUAUAAGACACUU		Cleavage		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:813		280		overlap		g47837		47		C18104518		1051		1330		uacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu

		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:813.miRNA:4796		overlap		g47837		guaaaagugucuuauacugga		Contig4008		unknown		K14826		unknown		0		4.711		1		21		517		537		GUAAAAGUGUCUUAUACUGGA		UCCAGUAUAAGACACUUUUAC		Cleavage		C18104518.Lu0910.pre-miRNA:813		280		overlap		g47837		47		C18104518		1051		1330		uacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu

		C18112072.Lu0910.pre-miRNA:815.miRNA:4805		empty_scaffold				aaaauaauuuuguucuuauuu		Contig12596		unknown		n/a		unknown		2		12.875		1		21		62		82		AAAAUAAUUUUGUUCUUAUUU		ACAUAAGAAUAGAAUUAUUUU		Cleavage		C18112072.Lu0910.pre-miRNA:815		327		empty_scaffold						C18112072		174		500		ucuuggggacgaugaggagcucgucgauuucgucgucgucgucgagcuuggacgccauuaaugacuuccgcgauuucugaaaaauaauuuuguucuuauuuuuaaauuaggauuugauaaaauuacaauuguuuuuuugcagauucuuugguugauuucucuuuaaaaaauuuauaugcagaaaacaacuguucaugauauuagaguuguaauuuuuguuuugaauuuccagaauaaaaguauuauggaauaaaagauuuugcgcauaguugugagaaucuuggagucagucgagacucacguuaauauauaagauagaaaauggua

		C18112072.Lu0910.pre-miRNA:815.miRNA:4805		empty_scaffold				aaaauaauuuuguucuuauuu		LUSLE1AD_Contig741		unknown		n/a		unknown		2		23.026		1		21		96		116		AAAAUAAUUUUGUUCUUAUUU		GAAUAAGAAAAAGGUUAUUUU		Cleavage		C18112072.Lu0910.pre-miRNA:815		327		empty_scaffold						C18112072		174		500		ucuuggggacgaugaggagcucgucgauuucgucgucgucgucgagcuuggacgccauuaaugacuuccgcgauuucugaaaaauaauuuuguucuuauuuuuaaauuaggauuugauaaaauuacaauuguuuuuuugcagauucuuugguugauuucucuuuaaaaaauuuauaugcagaaaacaacuguucaugauauuagaguuguaauuuuuguuuugaauuuccagaauaaaaguauuauggaauaaaagauuuugcgcauaguugugagaaucuuggagucagucgagacucacguuaauauauaagauagaaaauggua

		C18112072.Lu0910.pre-miRNA:815.miRNA:4806		empty_scaffold				aauuuuguucuuauuu-uuaa		Contig8268		E1.17.7.1; (E)-4-hydroxy-3-methylbut-2-enyl-diphosphate synthase [EC:1.17.7.1]		K03526		ko00900 Terpenoid backbone biosynthesis (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.839		1		21		446		466		AAUUUUGUUCUUAUUUNUUAA		UUGAAAAAUAAGAACAAAGUU		Cleavage		C18112072.Lu0910.pre-miRNA:815		327		empty_scaffold						C18112072		174		500		ucuuggggacgaugaggagcucgucgauuucgucgucgucgucgagcuuggacgccauuaaugacuuccgcgauuucugaaaaauaauuuuguucuuauuuuuaaauuaggauuugauaaaauuacaauuguuuuuuugcagauucuuugguugauuucucuuuaaaaaauuuauaugcagaaaacaacuguucaugauauuagaguuguaauuuuuguuuugaauuuccagaauaaaaguauuauggaauaaaagauuuugcgcauaguugugagaaucuuggagucagucgagacucacguuaauauauaagauagaaaauggua

		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:816.miRNA:4812		inside		g47848		aaguugcuagauacuggaaau		Contig14103		UGDH; UDPglucose 6-dehydrogenase [EC:1.1.1.22]		K00012		ko00040 Pentose and glucuronate interconversions (1),ko00500 Starch and sucrose metabolism (1),ko00520 Amino sugar and nucleotide sugar metabolism (1),ko00053 Ascorbate and aldarate metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (12),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (7)		3		16.922		1		21		836		856		AAGUUGCUAGAUACUGGAAAU		GUUUCCAGUAGUUAGCAACCU		Translation		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:816		236		inside		g47848		241		C18115240		255		490		uaggaacuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaacauuuccuc

		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:816.miRNA:4812		inside		g47848		aaguugcuagauacuggaaau		Contig6832		hisD; histidinol dehydrogenase [EC:1.1.1.23]		K00013		ko00340 Histidine metabolism (1),ko01100 Metabolic pathways (12),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (7)		3		16.652		1		21		166		186		AAGUUGCUAGAUACUGGAAAU		GUUUCCACUCUCCAGCAACUU		Translation		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:816		236		inside		g47848		241		C18115240		255		490		uaggaacuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaacauuuccuc

		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:816.miRNA:4812		inside		g47848		aaguugcuagauacuggaaau		Contig10242		unknown		n/a		unknown		3		11.985		1		21		493		513		AAGUUGCUAGAUACUGGAAAU		GUUUGAAGUAUCUGGCAAUUU		Cleavage		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:816		236		inside		g47848		241		C18115240		255		490		uaggaacuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaacauuuccuc

		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:816.miRNA:4812		inside		g47848		aaguugcuagauacuggaaau		LUSTC1NG-RP-056_H06_27FEB2007_034		unknown		n/a		unknown		3		13.62		1		21		473		493		AAGUUGCUAGAUACUGGAAAU		GUUUGAAGUAUCUGGCAAUUU		Cleavage		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:816		236		inside		g47848		241		C18115240		255		490		uaggaacuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaacauuuccuc

		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:816.miRNA:4813		inside		g47848		guaaguugcuagauacuggaa		Contig573		unknown		K09497		unknown		3		15.989		1		20		1145		1164		GUAAGUUGCUAGAUACUGGA		UUCGGUAUCUUCCAACUUAC		Translation		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:816		236		inside		g47848		241		C18115240		255		490		uaggaacuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaacauuuccuc

		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:817.miRNA:4815		inside		g47848		aaguugcuagauacuggaaau		Contig14103		UGDH; UDPglucose 6-dehydrogenase [EC:1.1.1.22]		K00012		ko00040 Pentose and glucuronate interconversions (1),ko00500 Starch and sucrose metabolism (1),ko00520 Amino sugar and nucleotide sugar metabolism (1),ko00053 Ascorbate and aldarate metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (12),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (7)		3		16.922		1		21		836		856		AAGUUGCUAGAUACUGGAAAU		GUUUCCAGUAGUUAGCAACCU		Translation		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:817		236		inside		g47848		241		C18115240		255		490		uaggaacuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaacauuuccuc

		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:817.miRNA:4815		inside		g47848		aaguugcuagauacuggaaau		Contig6832		hisD; histidinol dehydrogenase [EC:1.1.1.23]		K00013		ko00340 Histidine metabolism (1),ko01100 Metabolic pathways (12),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (7)		3		16.652		1		21		166		186		AAGUUGCUAGAUACUGGAAAU		GUUUCCACUCUCCAGCAACUU		Translation		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:817		236		inside		g47848		241		C18115240		255		490		uaggaacuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaacauuuccuc

		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:817.miRNA:4815		inside		g47848		aaguugcuagauacuggaaau		Contig10242		unknown		n/a		unknown		3		11.985		1		21		493		513		AAGUUGCUAGAUACUGGAAAU		GUUUGAAGUAUCUGGCAAUUU		Cleavage		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:817		236		inside		g47848		241		C18115240		255		490		uaggaacuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaacauuuccuc

		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:817.miRNA:4815		inside		g47848		aaguugcuagauacuggaaau		LUSTC1NG-RP-056_H06_27FEB2007_034		unknown		n/a		unknown		3		13.62		1		21		473		493		AAGUUGCUAGAUACUGGAAAU		GUUUGAAGUAUCUGGCAAUUU		Cleavage		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:817		236		inside		g47848		241		C18115240		255		490		uaggaacuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaacauuuccuc

		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:817.miRNA:4816		inside		g47848		guaaguugcuagauacuggaa		Contig573		unknown		K09497		unknown		3		15.989		1		20		1145		1164		GUAAGUUGCUAGAUACUGGA		UUCGGUAUCUUCCAACUUAC		Translation		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:817		236		inside		g47848		241		C18115240		255		490		uaggaacuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaacauuuccuc

		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:818.miRNA:4818		inside		g47848		aaguugcuagauacuggaaau		Contig14103		UGDH; UDPglucose 6-dehydrogenase [EC:1.1.1.22]		K00012		ko00040 Pentose and glucuronate interconversions (1),ko00500 Starch and sucrose metabolism (1),ko00520 Amino sugar and nucleotide sugar metabolism (1),ko00053 Ascorbate and aldarate metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (12),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (7)		3		16.922		1		21		836		856		AAGUUGCUAGAUACUGGAAAU		GUUUCCAGUAGUUAGCAACCU		Translation		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:818		221		inside		g47848		247		C18115240		261		481		cuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaa

		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:818.miRNA:4818		inside		g47848		aaguugcuagauacuggaaau		Contig6832		hisD; histidinol dehydrogenase [EC:1.1.1.23]		K00013		ko00340 Histidine metabolism (1),ko01100 Metabolic pathways (12),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (7)		3		16.652		1		21		166		186		AAGUUGCUAGAUACUGGAAAU		GUUUCCACUCUCCAGCAACUU		Translation		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:818		221		inside		g47848		247		C18115240		261		481		cuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaa

		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:818.miRNA:4818		inside		g47848		aaguugcuagauacuggaaau		Contig10242		unknown		n/a		unknown		3		11.985		1		21		493		513		AAGUUGCUAGAUACUGGAAAU		GUUUGAAGUAUCUGGCAAUUU		Cleavage		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:818		221		inside		g47848		247		C18115240		261		481		cuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaa

		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:818.miRNA:4818		inside		g47848		aaguugcuagauacuggaaau		LUSTC1NG-RP-056_H06_27FEB2007_034		unknown		n/a		unknown		3		13.62		1		21		473		493		AAGUUGCUAGAUACUGGAAAU		GUUUGAAGUAUCUGGCAAUUU		Cleavage		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:818		221		inside		g47848		247		C18115240		261		481		cuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaa

		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:818.miRNA:4819		inside		g47848		guaaguugcuagauacuggaa		Contig573		unknown		K09497		unknown		3		15.989		1		20		1145		1164		GUAAGUUGCUAGAUACUGGA		UUCGGUAUCUUCCAACUUAC		Translation		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:818		221		inside		g47848		247		C18115240		261		481		cuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaa

		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:819.miRNA:4821		inside		g47848		aaguugcuagauacuggaaau		Contig14103		UGDH; UDPglucose 6-dehydrogenase [EC:1.1.1.22]		K00012		ko00040 Pentose and glucuronate interconversions (1),ko00500 Starch and sucrose metabolism (1),ko00520 Amino sugar and nucleotide sugar metabolism (1),ko00053 Ascorbate and aldarate metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (12),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (7)		3		16.922		1		21		836		856		AAGUUGCUAGAUACUGGAAAU		GUUUCCAGUAGUUAGCAACCU		Translation		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:819		221		inside		g47848		247		C18115240		261		481		cuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaa

		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:819.miRNA:4821		inside		g47848		aaguugcuagauacuggaaau		Contig6832		hisD; histidinol dehydrogenase [EC:1.1.1.23]		K00013		ko00340 Histidine metabolism (1),ko01100 Metabolic pathways (12),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (7)		3		16.652		1		21		166		186		AAGUUGCUAGAUACUGGAAAU		GUUUCCACUCUCCAGCAACUU		Translation		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:819		221		inside		g47848		247		C18115240		261		481		cuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaa

		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:819.miRNA:4821		inside		g47848		aaguugcuagauacuggaaau		Contig10242		unknown		n/a		unknown		3		11.985		1		21		493		513		AAGUUGCUAGAUACUGGAAAU		GUUUGAAGUAUCUGGCAAUUU		Cleavage		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:819		221		inside		g47848		247		C18115240		261		481		cuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaa

		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:819.miRNA:4821		inside		g47848		aaguugcuagauacuggaaau		LUSTC1NG-RP-056_H06_27FEB2007_034		unknown		n/a		unknown		3		13.62		1		21		473		493		AAGUUGCUAGAUACUGGAAAU		GUUUGAAGUAUCUGGCAAUUU		Cleavage		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:819		221		inside		g47848		247		C18115240		261		481		cuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaa

		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:819.miRNA:4822		inside		g47848		guaaguugcuagauacuggaa		Contig573		unknown		K09497		unknown		3		15.989		1		20		1145		1164		GUAAGUUGCUAGAUACUGGA		UUCGGUAUCUUCCAACUUAC		Translation		C18115240.Lu0910.pre-miRNA:819		221		inside		g47848		247		C18115240		261		481		cuguaggagaucuaggcuaucaaugugaugaauuacuugcuaguuguaaguugcuagauacuggaaauaacagcuuucauucguaguuucuagcugcugguucuuaucccguggcaguaaaauuuuccuucuggauaauucagaggacauaaaccuuauauucuuggccuaaugaaacuugguauuuauuuuauuggacuaauccagggcaccuccugcaa

		C18118290.Lu0910.pre-miRNA:820.miRNA:4823		outside		g47851		aaggaaauuaggaaaaaugua		03-LUSBE1NG-RP-103_A06_20FEB2007_048		unknown		n/a		unknown		2		10.482		1		20		349		368		AAGGAAAUUAGGAAAAAUGU		GCAUAUUUCCUAGUUUCCUU		Cleavage		C18118290.Lu0910.pre-miRNA:820		249		outside		g47851		611		C18118290		942		1190		cgaaggaaauuaggaaaaauguaggaggaaauuagaaaaggaccuaccggugauagugguuggccaucauucgguagccgacaacaaaaguggucuuauggaaauuacaauuaauuucgaguuuauugguguuaauugugcaugagaaccaacaccagguucugucacguccccuucuaccggaaggcguggcgggccaucgucugcaccuuuugcggcgccguucuccguucuuaccggugaauucaauuuuuauuuuuuauuuucauuuuucgaucuuccuuuu

		C18118290.Lu0910.pre-miRNA:820.miRNA:4823		outside		g47851		aaggaaauuaggaaaaaugua		Contig4486		unknown		n/a		unknown		2		10.994		1		20		880		899		AAGGAAAUUAGGAAAAAUGU		GCAUAUUUCCUAGUUUCCUU		Cleavage		C18118290.Lu0910.pre-miRNA:820		249		outside		g47851		611		C18118290		942		1190		cgaaggaaauuaggaaaaauguaggaggaaauuagaaaaggaccuaccggugauagugguuggccaucauucgguagccgacaacaaaaguggucuuauggaaauuacaauuaauuucgaguuuauugguguuaauugugcaugagaaccaacaccagguucugucacguccccuucuaccggaaggcguggcgggccaucgucugcaccuuuugcggcgccguucuccguucuuaccggugaauucaauuuuuauuuuuuauuuucauuuuucgaucuuccuuuu

		C18118290.Lu0910.pre-miRNA:820.miRNA:4825		outside		g47851		gaaaaauguaggaggaaauua		Contig7929		E1.11.1.7; peroxidase [EC:1.11.1.7]		K00430		ko01100 Metabolic pathways (2),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (1),ko00680 Methane metabolism (1),ko00360 Phenylalanine metabolism (1),ko00940 Phenylpropanoid biosynthesis (1)		2		19.182		1		20		568		587		GAAAAAUGUAGGAGGAAAUU		AACUUCCUCCUCCAUUUUUC		Translation		C18118290.Lu0910.pre-miRNA:820		249		outside		g47851		611		C18118290		942		1190		cgaaggaaauuaggaaaaauguaggaggaaauuagaaaaggaccuaccggugauagugguuggccaucauucgguagccgacaacaaaaguggucuuauggaaauuacaauuaauuucgaguuuauugguguuaauugugcaugagaaccaacaccagguucugucacguccccuucuaccggaaggcguggcgggccaucgucugcaccuuuugcggcgccguucuccguucuuaccggugaauucaauuuuuauuuuuuauuuucauuuuucgaucuuccuuuu

		C18118290.Lu0910.pre-miRNA:820.miRNA:4825		outside		g47851		gaaaaauguaggaggaaauua		FLAXSQ24_RP_004_G12_30NOV2007_084		unknown		n/a		unknown		2		6.665		1		20		580		599		GAAAAAUGUAGGAGGAAAUU		ACUUUCUUUCUACAUUUUUC		Cleavage		C18118290.Lu0910.pre-miRNA:820		249		outside		g47851		611		C18118290		942		1190		cgaaggaaauuaggaaaaauguaggaggaaauuagaaaaggaccuaccggugauagugguuggccaucauucgguagccgacaacaaaaguggucuuauggaaauuacaauuaauuucgaguuuauugguguuaauugugcaugagaaccaacaccagguucugucacguccccuucuaccggaaggcguggcgggccaucgucugcaccuuuugcggcgccguucuccguucuuaccggugaauucaauuuuuauuuuuuauuuucauuuuucgaucuuccuuuu

		C18139508.Lu0910.pre-miRNA:837.miRNA:4903		overlap		g47873		ugggagauagaccauuagcua		LUSLE1AD_Contig751		RP-S10; small subunit ribosomal protein S10		K02946		ko03010 Ribosome (2)		2		15.809		1		20		775		794		UGGGAGAUAGACCAUUAGCU		AGCUGAUGUUCUGUCUCCCA		Cleavage		C18139508.Lu0910.pre-miRNA:837		212		overlap		g47873		5		C18139508		1039		1250		gguugugggagauagaccauuagcuaaucgaagagcuagauugccacacugguggaucauacaggggggaggaagaaauucauugccuacuuggaaguguggggaugaagaaauuaaacuaugaggagacuccauugcuccaccucugucaagucaccaugaaagcucugcuauugaauuugaagcaguugaugguuacuuuccuauuaaug

		C18139508.Lu0910.pre-miRNA:838.miRNA:4909		overlap		g47873		ugggagauagaccauuagcua		LUSLE1AD_Contig751		RP-S10; small subunit ribosomal protein S10		K02946		ko03010 Ribosome (2)		2		15.809		1		20		775		794		UGGGAGAUAGACCAUUAGCU		AGCUGAUGUUCUGUCUCCCA		Cleavage		C18139508.Lu0910.pre-miRNA:838		212		overlap		g47873		5		C18139508		1039		1250		gguugugggagauagaccauuagcuaaucgaagagcuagauugccacacugguggaucauacaggggggaggaagaaauucauugccuacuuggaaguguggggaugaagaaauuaaacuaugaggagacuccauugcuccaccucugucaagucaccaugaaagcucugcuauugaauuugaagcaguugaugguuacuuuccuauuaaug

		C18139508.Lu0910.pre-miRNA:839.miRNA:4915		overlap		g47873		ugggagauagaccauuagcua		LUSLE1AD_Contig751		RP-S10; small subunit ribosomal protein S10		K02946		ko03010 Ribosome (2)		2		15.809		1		20		775		794		UGGGAGAUAGACCAUUAGCU		AGCUGAUGUUCUGUCUCCCA		Cleavage		C18139508.Lu0910.pre-miRNA:839		205		overlap		g47873		2		C18139508		1042		1246		ugugggagauagaccauuagcuaaucgaagagcuagauugccacacugguggaucauacaggggggaggaagaaauucauugccuacuuggaaguguggggaugaagaaauuaaacuaugaggagacuccauugcuccaccucugucaagucaccaugaaagcucugcuauugaauuugaagcaguugaugguuacuuuccuauu

		C18139508.Lu0910.pre-miRNA:840.miRNA:4921		overlap		g47873		ugggagauagaccauuagcua		LUSLE1AD_Contig751		RP-S10; small subunit ribosomal protein S10		K02946		ko03010 Ribosome (2)		2		15.809		1		20		775		794		UGGGAGAUAGACCAUUAGCU		AGCUGAUGUUCUGUCUCCCA		Cleavage		C18139508.Lu0910.pre-miRNA:840		205		overlap		g47873		2		C18139508		1042		1246		ugugggagauagaccauuagcuaaucgaagagcuagauugccacacugguggaucauacaggggggaggaagaaauucauugccuacuuggaaguguggggaugaagaaauuaaacuaugaggagacuccauugcuccaccucugucaagucaccaugaaagcucugcuauugaauuugaagcaguugaugguuacuuuccuauu

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4941		empty_scaffold				auuuuuauauauauauauaaa		Contig179		unknown		n/a		unknown		2		12.164		1		21		449		469		AUUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UUUAUAUAUAUAUAUGAAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4942		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig3538		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		7.138		1		21		864		884		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4942		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		LUSTC1NG_Contig2170		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		7.138		1		21		931		951		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4942		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig1104		unknown		n/a		unknown		2		10.092		1		21		100		120		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		GUUUAUAUAUAUAUAUAUGAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4942		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig13208		unknown		n/a		unknown		1.5		6.815		1		21		11		31		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUAAGAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4942		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig179		unknown		n/a		unknown		2		12.184		1		20		449		468		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UUUAUAUAUAUAUAUGAAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4942		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.41		1		20		105		124		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UAUAUAUAUAUAUAUAAAAC		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4943		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		03-LUSBE1NG-RP-129_B09_02MAR2007_077		unknown		n/a		unknown		2		13.651		1		20		2		21		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUAUAUAUAUAUAUAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4943		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		Contig1104		unknown		n/a		unknown		1.5		11.11		1		20		98		117		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCGUUUAUAUAUAUAUAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4943		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		Contig7967		unknown		n/a		unknown		0		13.212		1		20		302		321		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUUUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4943		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSGC1NG_Contig1491		unknown		n/a		unknown		1.5		17.774		1		20		79		98		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUAUAUAUAUAUAUAUAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4943		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSGE1NG-RP-329_B08_13DEC2007_062		unknown		n/a		unknown		1.5		11.404		1		20		241		260		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4943		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSHE1NG-RP-052_F10_09FEB2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.278		1		20		141		160		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4943		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		15.819		1		21		101		121		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		UUCCUAUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4944		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		Contig2246		unknown		n/a		unknown		2		8.62		1		20		86		105		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUAUAUAUAUAUAUAUAGG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4944		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		Contig7967		unknown		n/a		unknown		0.5		10.282		1		21		302		322		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUUUAUAUAUAUAUAUAAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4944		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSGE1NG-RP-329_B08_13DEC2007_062		unknown		n/a		unknown		2		11.366		1		21		241		261		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4944		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSHE1NG-RP-052_F10_09FEB2007_070		unknown		n/a		unknown		2		15.552		1		21		141		161		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4944		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		16.822		1		21		102		122		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCCUAUAUAUAUAUAUAUAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4945		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig3538		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		9.416		1		20		864		883		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4945		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTC1NG_Contig2170		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		9.416		1		20		931		950		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4945		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTE1NG-RP-009_G08_06JAN2007_052		unknown		K13102		unknown		1.5		17.708		1		20		27		46		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUGAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4945		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig13208		unknown		n/a		unknown		1.5		6.815		1		20		11		30		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUAAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4945		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig2246		unknown		n/a		unknown		2		8.579		1		21		86		106		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUAUAUAUAUAUAUAUAGGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4945		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig7967		unknown		n/a		unknown		1.5		11.887		1		21		303		323		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUUUAUAUAUAUAUAUAAGU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4945		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSST1AD_Contig522		unknown		n/a		unknown		2		14.723		1		20		387		406		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUGUGAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4945		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.144		1		21		103		123		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CCUAUAUAUAUAUAUAUAAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4946		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		03-LUSBE1NG-RP-129_B09_02MAR2007_077		unknown		n/a		unknown		2		13.651		1		20		1		20		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		GUCAUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4946		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig1104		unknown		n/a		unknown		1.5		11.087		1		20		97		116		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		AUCGUUUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4946		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig13461		unknown		n/a		unknown		2		16.589		1		21		313		333		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CUUCAGUUAUAUAUAUAUGUG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4946		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig7967		unknown		n/a		unknown		1		12.392		1		20		301		320		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		AUCAUUUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4946		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig9013		unknown		n/a		unknown		2		21.61		1		21		1929		1949		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		UUUCAUGUAUGUGUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4946		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSGC1NG_Contig1491		unknown		n/a		unknown		2		18.088		1		20		78		97		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		CUCAUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4946		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSGC1NG-RP-085_G06_24JAN2007_036		unknown		n/a		unknown		2		17.328		1		20		155		174		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		UACAUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4946		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSHE1NG-RP-200_C10_20FEB2007_076		unknown		n/a		unknown		2		15.59		1		21		97		117		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CUUUAUAUAUAUAUAUAUAUG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4946		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		15.716		1		21		100		120		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CUUCCUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:845		499		empty_scaffold						C18148108		752		1250		aagauaaugacacaacguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4947		empty_scaffold				auuuuuauauauauauauaaa		Contig179		unknown		n/a		unknown		2		12.164		1		21		449		469		AUUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UUUAUAUAUAUAUAUGAAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4948		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig3538		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		7.138		1		21		864		884		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4948		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		LUSTC1NG_Contig2170		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		7.138		1		21		931		951		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4948		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig1104		unknown		n/a		unknown		2		10.092		1		21		100		120		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		GUUUAUAUAUAUAUAUAUGAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4948		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig13208		unknown		n/a		unknown		1.5		6.815		1		21		11		31		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUAAGAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4948		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig179		unknown		n/a		unknown		2		12.184		1		20		449		468		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UUUAUAUAUAUAUAUGAAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4948		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.41		1		20		105		124		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UAUAUAUAUAUAUAUAAAAC		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4949		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		03-LUSBE1NG-RP-129_B09_02MAR2007_077		unknown		n/a		unknown		2		13.651		1		20		2		21		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUAUAUAUAUAUAUAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4949		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		Contig1104		unknown		n/a		unknown		1.5		11.11		1		20		98		117		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCGUUUAUAUAUAUAUAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4949		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		Contig7967		unknown		n/a		unknown		0		13.212		1		20		302		321		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUUUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4949		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSGC1NG_Contig1491		unknown		n/a		unknown		1.5		17.774		1		20		79		98		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUAUAUAUAUAUAUAUAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4949		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSGE1NG-RP-329_B08_13DEC2007_062		unknown		n/a		unknown		1.5		11.404		1		20		241		260		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4949		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSHE1NG-RP-052_F10_09FEB2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.278		1		20		141		160		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4949		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		15.819		1		21		101		121		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		UUCCUAUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4950		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		Contig2246		unknown		n/a		unknown		2		8.62		1		20		86		105		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUAUAUAUAUAUAUAUAGG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4950		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		Contig7967		unknown		n/a		unknown		0.5		10.282		1		21		302		322		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUUUAUAUAUAUAUAUAAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4950		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSGE1NG-RP-329_B08_13DEC2007_062		unknown		n/a		unknown		2		11.366		1		21		241		261		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4950		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSHE1NG-RP-052_F10_09FEB2007_070		unknown		n/a		unknown		2		15.552		1		21		141		161		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4950		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		16.822		1		21		102		122		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCCUAUAUAUAUAUAUAUAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4951		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig3538		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		9.416		1		20		864		883		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4951		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTC1NG_Contig2170		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		9.416		1		20		931		950		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4951		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTE1NG-RP-009_G08_06JAN2007_052		unknown		K13102		unknown		1.5		17.708		1		20		27		46		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUGAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4951		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig13208		unknown		n/a		unknown		1.5		6.815		1		20		11		30		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUAAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4951		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig2246		unknown		n/a		unknown		2		8.579		1		21		86		106		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUAUAUAUAUAUAUAUAGGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4951		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig7967		unknown		n/a		unknown		1.5		11.887		1		21		303		323		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUUUAUAUAUAUAUAUAAGU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4951		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSST1AD_Contig522		unknown		n/a		unknown		2		14.723		1		20		387		406		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUGUGAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4951		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.144		1		21		103		123		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CCUAUAUAUAUAUAUAUAAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4952		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		03-LUSBE1NG-RP-129_B09_02MAR2007_077		unknown		n/a		unknown		2		13.651		1		20		1		20		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		GUCAUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4952		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig1104		unknown		n/a		unknown		1.5		11.087		1		20		97		116		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		AUCGUUUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4952		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig13461		unknown		n/a		unknown		2		16.589		1		21		313		333		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CUUCAGUUAUAUAUAUAUGUG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4952		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig7967		unknown		n/a		unknown		1		12.392		1		20		301		320		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		AUCAUUUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4952		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig9013		unknown		n/a		unknown		2		21.61		1		21		1929		1949		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		UUUCAUGUAUGUGUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4952		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSGC1NG_Contig1491		unknown		n/a		unknown		2		18.088		1		20		78		97		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		CUCAUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4952		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSGC1NG-RP-085_G06_24JAN2007_036		unknown		n/a		unknown		2		17.328		1		20		155		174		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		UACAUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4952		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSHE1NG-RP-200_C10_20FEB2007_076		unknown		n/a		unknown		2		15.59		1		21		97		117		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CUUUAUAUAUAUAUAUAUAUG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4952		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		15.716		1		21		100		120		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CUUCCUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:846		484		empty_scaffold						C18148108		767		1250		cguuacccuucuaagcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4953		empty_scaffold				auuuuuauauauauauauaaa		Contig179		unknown		n/a		unknown		2		12.164		1		21		449		469		AUUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UUUAUAUAUAUAUAUGAAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4954		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig3538		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		7.138		1		21		864		884		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4954		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		LUSTC1NG_Contig2170		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		7.138		1		21		931		951		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4954		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig1104		unknown		n/a		unknown		2		10.092		1		21		100		120		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		GUUUAUAUAUAUAUAUAUGAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4954		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig13208		unknown		n/a		unknown		1.5		6.815		1		21		11		31		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUAAGAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4954		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig179		unknown		n/a		unknown		2		12.184		1		20		449		468		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UUUAUAUAUAUAUAUGAAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4954		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.41		1		20		105		124		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UAUAUAUAUAUAUAUAAAAC		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4955		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		03-LUSBE1NG-RP-129_B09_02MAR2007_077		unknown		n/a		unknown		2		13.651		1		20		2		21		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUAUAUAUAUAUAUAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4955		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		Contig1104		unknown		n/a		unknown		1.5		11.11		1		20		98		117		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCGUUUAUAUAUAUAUAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4955		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		Contig7967		unknown		n/a		unknown		0		13.212		1		20		302		321		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUUUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4955		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSGC1NG_Contig1491		unknown		n/a		unknown		1.5		17.774		1		20		79		98		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUAUAUAUAUAUAUAUAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4955		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSGE1NG-RP-329_B08_13DEC2007_062		unknown		n/a		unknown		1.5		11.404		1		20		241		260		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4955		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSHE1NG-RP-052_F10_09FEB2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.278		1		20		141		160		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4955		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		15.819		1		21		101		121		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		UUCCUAUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4956		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		Contig2246		unknown		n/a		unknown		2		8.62		1		20		86		105		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUAUAUAUAUAUAUAUAGG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4956		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		Contig7967		unknown		n/a		unknown		0.5		10.282		1		21		302		322		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUUUAUAUAUAUAUAUAAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4956		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSGE1NG-RP-329_B08_13DEC2007_062		unknown		n/a		unknown		2		11.366		1		21		241		261		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4956		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSHE1NG-RP-052_F10_09FEB2007_070		unknown		n/a		unknown		2		15.552		1		21		141		161		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4956		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		16.822		1		21		102		122		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCCUAUAUAUAUAUAUAUAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4957		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig3538		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		9.416		1		20		864		883		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4957		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTC1NG_Contig2170		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		9.416		1		20		931		950		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4957		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTE1NG-RP-009_G08_06JAN2007_052		unknown		K13102		unknown		1.5		17.708		1		20		27		46		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUGAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4957		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig13208		unknown		n/a		unknown		1.5		6.815		1		20		11		30		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUAAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4957		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig2246		unknown		n/a		unknown		2		8.579		1		21		86		106		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUAUAUAUAUAUAUAUAGGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4957		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig7967		unknown		n/a		unknown		1.5		11.887		1		21		303		323		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUUUAUAUAUAUAUAUAAGU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4957		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSST1AD_Contig522		unknown		n/a		unknown		2		14.723		1		20		387		406		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUGUGAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4957		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.144		1		21		103		123		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CCUAUAUAUAUAUAUAUAAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4958		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		03-LUSBE1NG-RP-129_B09_02MAR2007_077		unknown		n/a		unknown		2		13.651		1		20		1		20		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		GUCAUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4958		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig1104		unknown		n/a		unknown		1.5		11.087		1		20		97		116		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		AUCGUUUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4958		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig13461		unknown		n/a		unknown		2		16.589		1		21		313		333		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CUUCAGUUAUAUAUAUAUGUG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4958		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig7967		unknown		n/a		unknown		1		12.392		1		20		301		320		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		AUCAUUUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4958		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig9013		unknown		n/a		unknown		2		21.61		1		21		1929		1949		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		UUUCAUGUAUGUGUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4958		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSGC1NG_Contig1491		unknown		n/a		unknown		2		18.088		1		20		78		97		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		CUCAUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4958		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSGC1NG-RP-085_G06_24JAN2007_036		unknown		n/a		unknown		2		17.328		1		20		155		174		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		UACAUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4958		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSHE1NG-RP-200_C10_20FEB2007_076		unknown		n/a		unknown		2		15.59		1		21		97		117		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CUUUAUAUAUAUAUAUAUAUG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4958		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		15.716		1		21		100		120		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CUUCCUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:847		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4959		empty_scaffold				auuuuuauauauauauauaaa		Contig179		unknown		n/a		unknown		2		12.164		1		21		449		469		AUUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UUUAUAUAUAUAUAUGAAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4960		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig3538		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		7.138		1		21		864		884		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4960		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		LUSTC1NG_Contig2170		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		7.138		1		21		931		951		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4960		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig1104		unknown		n/a		unknown		2		10.092		1		21		100		120		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		GUUUAUAUAUAUAUAUAUGAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4960		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig13208		unknown		n/a		unknown		1.5		6.815		1		21		11		31		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUAAGAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4960		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig179		unknown		n/a		unknown		2		12.184		1		20		449		468		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UUUAUAUAUAUAUAUGAAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4960		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.41		1		20		105		124		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UAUAUAUAUAUAUAUAAAAC		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4961		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		03-LUSBE1NG-RP-129_B09_02MAR2007_077		unknown		n/a		unknown		2		13.651		1		20		2		21		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUAUAUAUAUAUAUAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4961		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		Contig1104		unknown		n/a		unknown		1.5		11.11		1		20		98		117		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCGUUUAUAUAUAUAUAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4961		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		Contig7967		unknown		n/a		unknown		0		13.212		1		20		302		321		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUUUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4961		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSGC1NG_Contig1491		unknown		n/a		unknown		1.5		17.774		1		20		79		98		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUAUAUAUAUAUAUAUAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4961		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSGE1NG-RP-329_B08_13DEC2007_062		unknown		n/a		unknown		1.5		11.404		1		20		241		260		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4961		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSHE1NG-RP-052_F10_09FEB2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.278		1		20		141		160		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4961		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		15.819		1		21		101		121		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		UUCCUAUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4962		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		Contig2246		unknown		n/a		unknown		2		8.62		1		20		86		105		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUAUAUAUAUAUAUAUAGG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4962		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		Contig7967		unknown		n/a		unknown		0.5		10.282		1		21		302		322		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUUUAUAUAUAUAUAUAAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4962		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSGE1NG-RP-329_B08_13DEC2007_062		unknown		n/a		unknown		2		11.366		1		21		241		261		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4962		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSHE1NG-RP-052_F10_09FEB2007_070		unknown		n/a		unknown		2		15.552		1		21		141		161		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4962		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		16.822		1		21		102		122		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCCUAUAUAUAUAUAUAUAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4963		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig3538		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		9.416		1		20		864		883		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4963		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTC1NG_Contig2170		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		9.416		1		20		931		950		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4963		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTE1NG-RP-009_G08_06JAN2007_052		unknown		K13102		unknown		1.5		17.708		1		20		27		46		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUGAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4963		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig13208		unknown		n/a		unknown		1.5		6.815		1		20		11		30		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUAAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4963		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig2246		unknown		n/a		unknown		2		8.579		1		21		86		106		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUAUAUAUAUAUAUAUAGGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4963		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig7967		unknown		n/a		unknown		1.5		11.887		1		21		303		323		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUUUAUAUAUAUAUAUAAGU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4963		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSST1AD_Contig522		unknown		n/a		unknown		2		14.723		1		20		387		406		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUGUGAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4963		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.144		1		21		103		123		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CCUAUAUAUAUAUAUAUAAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4964		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		03-LUSBE1NG-RP-129_B09_02MAR2007_077		unknown		n/a		unknown		2		13.651		1		20		1		20		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		GUCAUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4964		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig1104		unknown		n/a		unknown		1.5		11.087		1		20		97		116		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		AUCGUUUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4964		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig13461		unknown		n/a		unknown		2		16.589		1		21		313		333		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CUUCAGUUAUAUAUAUAUGUG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4964		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig7967		unknown		n/a		unknown		1		12.392		1		20		301		320		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		AUCAUUUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4964		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig9013		unknown		n/a		unknown		2		21.61		1		21		1929		1949		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		UUUCAUGUAUGUGUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4964		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSGC1NG_Contig1491		unknown		n/a		unknown		2		18.088		1		20		78		97		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		CUCAUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4964		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSGC1NG-RP-085_G06_24JAN2007_036		unknown		n/a		unknown		2		17.328		1		20		155		174		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		UACAUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4964		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSHE1NG-RP-200_C10_20FEB2007_076		unknown		n/a		unknown		2		15.59		1		21		97		117		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CUUUAUAUAUAUAUAUAUAUG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4964		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		15.716		1		21		100		120		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CUUCCUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:848		471		empty_scaffold						C18148108		780		1250		agcuuguuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4965		empty_scaffold				auuuuuauauauauauauaaa		Contig179		unknown		n/a		unknown		2		12.164		1		21		449		469		AUUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UUUAUAUAUAUAUAUGAAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4966		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig3538		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		7.138		1		21		864		884		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4966		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		LUSTC1NG_Contig2170		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		7.138		1		21		931		951		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4966		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig1104		unknown		n/a		unknown		2		10.092		1		21		100		120		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		GUUUAUAUAUAUAUAUAUGAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4966		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig13208		unknown		n/a		unknown		1.5		6.815		1		21		11		31		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUAAGAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4966		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig179		unknown		n/a		unknown		2		12.184		1		20		449		468		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UUUAUAUAUAUAUAUGAAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4966		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.41		1		20		105		124		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UAUAUAUAUAUAUAUAAAAC		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4967		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		03-LUSBE1NG-RP-129_B09_02MAR2007_077		unknown		n/a		unknown		2		13.651		1		20		2		21		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUAUAUAUAUAUAUAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4967		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		Contig1104		unknown		n/a		unknown		1.5		11.11		1		20		98		117		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCGUUUAUAUAUAUAUAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4967		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		Contig7967		unknown		n/a		unknown		0		13.212		1		20		302		321		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUUUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4967		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSGC1NG_Contig1491		unknown		n/a		unknown		1.5		17.774		1		20		79		98		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUAUAUAUAUAUAUAUAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4967		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSGE1NG-RP-329_B08_13DEC2007_062		unknown		n/a		unknown		1.5		11.404		1		20		241		260		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4967		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSHE1NG-RP-052_F10_09FEB2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.278		1		20		141		160		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4967		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		15.819		1		21		101		121		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		UUCCUAUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4968		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		Contig2246		unknown		n/a		unknown		2		8.62		1		20		86		105		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUAUAUAUAUAUAUAUAGG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4968		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		Contig7967		unknown		n/a		unknown		0.5		10.282		1		21		302		322		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUUUAUAUAUAUAUAUAAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4968		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSGE1NG-RP-329_B08_13DEC2007_062		unknown		n/a		unknown		2		11.366		1		21		241		261		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4968		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSHE1NG-RP-052_F10_09FEB2007_070		unknown		n/a		unknown		2		15.552		1		21		141		161		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4968		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		16.822		1		21		102		122		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCCUAUAUAUAUAUAUAUAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4969		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig3538		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		9.416		1		20		864		883		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4969		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTC1NG_Contig2170		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		9.416		1		20		931		950		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4969		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTE1NG-RP-009_G08_06JAN2007_052		unknown		K13102		unknown		1.5		17.708		1		20		27		46		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUGAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4969		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig13208		unknown		n/a		unknown		1.5		6.815		1		20		11		30		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUAAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4969		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig2246		unknown		n/a		unknown		2		8.579		1		21		86		106		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUAUAUAUAUAUAUAUAGGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4969		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig7967		unknown		n/a		unknown		1.5		11.887		1		21		303		323		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUUUAUAUAUAUAUAUAAGU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4969		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSST1AD_Contig522		unknown		n/a		unknown		2		14.723		1		20		387		406		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUGUGAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4969		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.144		1		21		103		123		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CCUAUAUAUAUAUAUAUAAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4970		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		03-LUSBE1NG-RP-129_B09_02MAR2007_077		unknown		n/a		unknown		2		13.651		1		20		1		20		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		GUCAUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4970		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig1104		unknown		n/a		unknown		1.5		11.087		1		20		97		116		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		AUCGUUUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4970		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig13461		unknown		n/a		unknown		2		16.589		1		21		313		333		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CUUCAGUUAUAUAUAUAUGUG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4970		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig7967		unknown		n/a		unknown		1		12.392		1		20		301		320		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		AUCAUUUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4970		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig9013		unknown		n/a		unknown		2		21.61		1		21		1929		1949		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		UUUCAUGUAUGUGUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4970		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSGC1NG_Contig1491		unknown		n/a		unknown		2		18.088		1		20		78		97		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		CUCAUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4970		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSGC1NG-RP-085_G06_24JAN2007_036		unknown		n/a		unknown		2		17.328		1		20		155		174		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		UACAUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4970		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSHE1NG-RP-200_C10_20FEB2007_076		unknown		n/a		unknown		2		15.59		1		21		97		117		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CUUUAUAUAUAUAUAUAUAUG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4970		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		15.716		1		21		100		120		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CUUCCUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:849		465		empty_scaffold						C18148108		786		1250		uuaucaucugauauccgcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4971		empty_scaffold				auuuuuauauauauauauaaa		Contig179		unknown		n/a		unknown		2		12.164		1		21		449		469		AUUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UUUAUAUAUAUAUAUGAAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4972		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig3538		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		7.138		1		21		864		884		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4972		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		LUSTC1NG_Contig2170		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		7.138		1		21		931		951		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4972		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig1104		unknown		n/a		unknown		2		10.092		1		21		100		120		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		GUUUAUAUAUAUAUAUAUGAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4972		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig13208		unknown		n/a		unknown		1.5		6.815		1		21		11		31		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUAAGAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4972		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig179		unknown		n/a		unknown		2		12.184		1		20		449		468		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UUUAUAUAUAUAUAUGAAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4972		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.41		1		20		105		124		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UAUAUAUAUAUAUAUAAAAC		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4973		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		03-LUSBE1NG-RP-129_B09_02MAR2007_077		unknown		n/a		unknown		2		13.651		1		20		2		21		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUAUAUAUAUAUAUAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4973		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		Contig1104		unknown		n/a		unknown		1.5		11.11		1		20		98		117		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCGUUUAUAUAUAUAUAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4973		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		Contig7967		unknown		n/a		unknown		0		13.212		1		20		302		321		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUUUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4973		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSGC1NG_Contig1491		unknown		n/a		unknown		1.5		17.774		1		20		79		98		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUAUAUAUAUAUAUAUAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4973		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSGE1NG-RP-329_B08_13DEC2007_062		unknown		n/a		unknown		1.5		11.404		1		20		241		260		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4973		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSHE1NG-RP-052_F10_09FEB2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.278		1		20		141		160		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4973		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		15.819		1		21		101		121		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		UUCCUAUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4974		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		Contig2246		unknown		n/a		unknown		2		8.62		1		20		86		105		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUAUAUAUAUAUAUAUAGG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4974		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		Contig7967		unknown		n/a		unknown		0.5		10.282		1		21		302		322		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUUUAUAUAUAUAUAUAAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4974		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSGE1NG-RP-329_B08_13DEC2007_062		unknown		n/a		unknown		2		11.366		1		21		241		261		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4974		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSHE1NG-RP-052_F10_09FEB2007_070		unknown		n/a		unknown		2		15.552		1		21		141		161		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4974		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		16.822		1		21		102		122		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCCUAUAUAUAUAUAUAUAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4975		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig3538		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		9.416		1		20		864		883		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4975		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTC1NG_Contig2170		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		9.416		1		20		931		950		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4975		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTE1NG-RP-009_G08_06JAN2007_052		unknown		K13102		unknown		1.5		17.708		1		20		27		46		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUGAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4975		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig13208		unknown		n/a		unknown		1.5		6.815		1		20		11		30		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUAAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4975		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig2246		unknown		n/a		unknown		2		8.579		1		21		86		106		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUAUAUAUAUAUAUAUAGGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4975		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig7967		unknown		n/a		unknown		1.5		11.887		1		21		303		323		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUUUAUAUAUAUAUAUAAGU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4975		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSST1AD_Contig522		unknown		n/a		unknown		2		14.723		1		20		387		406		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUGUGAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4975		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.144		1		21		103		123		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CCUAUAUAUAUAUAUAUAAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4976		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		03-LUSBE1NG-RP-129_B09_02MAR2007_077		unknown		n/a		unknown		2		13.651		1		20		1		20		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		GUCAUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4976		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig1104		unknown		n/a		unknown		1.5		11.087		1		20		97		116		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		AUCGUUUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4976		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig13461		unknown		n/a		unknown		2		16.589		1		21		313		333		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CUUCAGUUAUAUAUAUAUGUG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4976		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig7967		unknown		n/a		unknown		1		12.392		1		20		301		320		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		AUCAUUUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4976		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig9013		unknown		n/a		unknown		2		21.61		1		21		1929		1949		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		UUUCAUGUAUGUGUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4976		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSGC1NG_Contig1491		unknown		n/a		unknown		2		18.088		1		20		78		97		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		CUCAUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4976		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSGC1NG-RP-085_G06_24JAN2007_036		unknown		n/a		unknown		2		17.328		1		20		155		174		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		UACAUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4976		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSHE1NG-RP-200_C10_20FEB2007_076		unknown		n/a		unknown		2		15.59		1		21		97		117		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CUUUAUAUAUAUAUAUAUAUG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4976		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		15.716		1		21		100		120		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CUUCCUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:850		449		empty_scaffold						C18148108		802		1250		gcauuucuacugaauaugacccgaccaucucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4977		empty_scaffold				auuuuuauauauauauauaaa		Contig179		unknown		n/a		unknown		2		12.164		1		21		449		469		AUUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UUUAUAUAUAUAUAUGAAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4978		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig3538		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		7.138		1		21		864		884		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4978		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		LUSTC1NG_Contig2170		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		7.138		1		21		931		951		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4978		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig1104		unknown		n/a		unknown		2		10.092		1		21		100		120		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		GUUUAUAUAUAUAUAUAUGAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4978		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig13208		unknown		n/a		unknown		1.5		6.815		1		21		11		31		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUAAGAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4978		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig179		unknown		n/a		unknown		2		12.184		1		20		449		468		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UUUAUAUAUAUAUAUGAAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4978		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.41		1		20		105		124		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UAUAUAUAUAUAUAUAAAAC		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4979		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		03-LUSBE1NG-RP-129_B09_02MAR2007_077		unknown		n/a		unknown		2		13.651		1		20		2		21		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUAUAUAUAUAUAUAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4979		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		Contig1104		unknown		n/a		unknown		1.5		11.11		1		20		98		117		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCGUUUAUAUAUAUAUAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4979		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		Contig7967		unknown		n/a		unknown		0		13.212		1		20		302		321		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUUUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4979		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSGC1NG_Contig1491		unknown		n/a		unknown		1.5		17.774		1		20		79		98		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUAUAUAUAUAUAUAUAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4979		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSGE1NG-RP-329_B08_13DEC2007_062		unknown		n/a		unknown		1.5		11.404		1		20		241		260		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4979		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSHE1NG-RP-052_F10_09FEB2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.278		1		20		141		160		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4979		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		15.819		1		21		101		121		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		UUCCUAUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4980		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		Contig2246		unknown		n/a		unknown		2		8.62		1		20		86		105		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUAUAUAUAUAUAUAUAGG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4980		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		Contig7967		unknown		n/a		unknown		0.5		10.282		1		21		302		322		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUUUAUAUAUAUAUAUAAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4980		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSGE1NG-RP-329_B08_13DEC2007_062		unknown		n/a		unknown		2		11.366		1		21		241		261		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4980		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSHE1NG-RP-052_F10_09FEB2007_070		unknown		n/a		unknown		2		15.552		1		21		141		161		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4980		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		16.822		1		21		102		122		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCCUAUAUAUAUAUAUAUAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4981		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig3538		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		9.416		1		20		864		883		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4981		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTC1NG_Contig2170		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		9.416		1		20		931		950		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4981		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTE1NG-RP-009_G08_06JAN2007_052		unknown		K13102		unknown		1.5		17.708		1		20		27		46		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUGAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4981		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig13208		unknown		n/a		unknown		1.5		6.815		1		20		11		30		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUAAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4981		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig2246		unknown		n/a		unknown		2		8.579		1		21		86		106		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUAUAUAUAUAUAUAUAGGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4981		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig7967		unknown		n/a		unknown		1.5		11.887		1		21		303		323		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUUUAUAUAUAUAUAUAAGU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4981		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSST1AD_Contig522		unknown		n/a		unknown		2		14.723		1		20		387		406		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUGUGAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4981		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.144		1		21		103		123		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CCUAUAUAUAUAUAUAUAAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4982		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		03-LUSBE1NG-RP-129_B09_02MAR2007_077		unknown		n/a		unknown		2		13.651		1		20		1		20		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		GUCAUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4982		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig1104		unknown		n/a		unknown		1.5		11.087		1		20		97		116		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		AUCGUUUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4982		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig13461		unknown		n/a		unknown		2		16.589		1		21		313		333		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CUUCAGUUAUAUAUAUAUGUG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4982		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig7967		unknown		n/a		unknown		1		12.392		1		20		301		320		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		AUCAUUUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4982		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		Contig9013		unknown		n/a		unknown		2		21.61		1		21		1929		1949		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		UUUCAUGUAUGUGUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4982		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSGC1NG_Contig1491		unknown		n/a		unknown		2		18.088		1		20		78		97		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		CUCAUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4982		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSGC1NG-RP-085_G06_24JAN2007_036		unknown		n/a		unknown		2		17.328		1		20		155		174		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		UACAUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4982		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSHE1NG-RP-200_C10_20FEB2007_076		unknown		n/a		unknown		2		15.59		1		21		97		117		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CUUUAUAUAUAUAUAUAUAUG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4982		empty_scaffold				uauauauauauauaaaugaag		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		15.716		1		21		100		120		UAUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CUUCCUAUAUAUAUAUAUAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:851		421		empty_scaffold						C18148108		830		1250		cucaacaaacaaauuugaguaaguuuugauagggagcuauauggaauacgacccuaacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4983		empty_scaffold				auuuuuauauauauauauaaa		Contig179		unknown		n/a		unknown		2		12.164		1		21		449		469		AUUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UUUAUAUAUAUAUAUGAAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4984		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig3538		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		7.138		1		21		864		884		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4984		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		LUSTC1NG_Contig2170		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		7.138		1		21		931		951		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4984		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig1104		unknown		n/a		unknown		2		10.092		1		21		100		120		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		GUUUAUAUAUAUAUAUAUGAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4984		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig13208		unknown		n/a		unknown		1.5		6.815		1		21		11		31		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUAAGAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4984		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		Contig179		unknown		n/a		unknown		2		12.184		1		20		449		468		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UUUAUAUAUAUAUAUGAAUA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4984		empty_scaffold				uuuuuauauauauauauaaau		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.41		1		20		105		124		UUUUUAUAUAUAUAUAUAAA		UAUAUAUAUAUAUAUAAAAC		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4985		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		03-LUSBE1NG-RP-129_B09_02MAR2007_077		unknown		n/a		unknown		2		13.651		1		20		2		21		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUAUAUAUAUAUAUAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4985		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		Contig1104		unknown		n/a		unknown		1.5		11.11		1		20		98		117		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCGUUUAUAUAUAUAUAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4985		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		Contig7967		unknown		n/a		unknown		0		13.212		1		20		302		321		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUUUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4985		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSGC1NG_Contig1491		unknown		n/a		unknown		1.5		17.774		1		20		79		98		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUAUAUAUAUAUAUAUAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4985		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSGE1NG-RP-329_B08_13DEC2007_062		unknown		n/a		unknown		1.5		11.404		1		20		241		260		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4985		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSHE1NG-RP-052_F10_09FEB2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.278		1		20		141		160		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4985		empty_scaffold				uuauauauauauauaaaugaa		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		15.819		1		21		101		121		UUAUAUAUAUAUAUAAAUGAA		UUCCUAUAUAUAUAUAUAUAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4986		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		Contig2246		unknown		n/a		unknown		2		8.62		1		20		86		105		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUAUAUAUAUAUAUAUAGG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4986		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		Contig7967		unknown		n/a		unknown		0.5		10.282		1		21		302		322		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCAUUUAUAUAUAUAUAUAAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4986		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSGE1NG-RP-329_B08_13DEC2007_062		unknown		n/a		unknown		2		11.366		1		21		241		261		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4986		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSHE1NG-RP-052_F10_09FEB2007_070		unknown		n/a		unknown		2		15.552		1		21		141		161		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UUAUAUAUAUAUAUAUAUAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4986		empty_scaffold				uuuauauauauauauaaauga		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		16.822		1		21		102		122		UUUAUAUAUAUAUAUAAAUGA		UCCUAUAUAUAUAUAUAUAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4987		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig3538		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		9.416		1		20		864		883		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4987		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTC1NG_Contig2170		CFL; cofilin		K05765		ko04360 Axon guidance (1),ko04666 Fc gamma R-mediated phagocytosis (1),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko05133 Pertussis (1)		2		9.416		1		20		931		950		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUUUAGAUAUAUAUAUAGAG		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4987		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTE1NG-RP-009_G08_06JAN2007_052		unknown		K13102		unknown		1.5		17.708		1		20		27		46		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUGAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4987		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig13208		unknown		n/a		unknown		1.5		6.815		1		20		11		30		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUAUAAGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4987		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig2246		unknown		n/a		unknown		2		8.579		1		21		86		106		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUAUAUAUAUAUAUAUAGGA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4987		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		Contig7967		unknown		n/a		unknown		1.5		11.887		1		21		303		323		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CAUUUAUAUAUAUAUAUAAGU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4987		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSST1AD_Contig522		unknown		n/a		unknown		2		14.723		1		20		387		406		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAU		AUAUAUAUAUAUAUGUGAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4987		empty_scaffold				uuuuauauauauauauaaaug		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		17.144		1		21		103		123		UUUUAUAUAUAUAUAUAAAUG		CCUAUAUAUAUAUAUAUAAAA		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4988		empty_scaffold				auauauauauauaaaugaagu		LUSES4AD-T3-054_D01_15SEP2009_013		unknown		K03791		unknown		2		19.754		1		21		338		358		AUAUAUAUAUAUAAAUGAAGU		GCAUCAUAUAUAUAUAUAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4988		empty_scaffold				auauauauauauaaaugaagu		03-LUSBE1NG-RP-115_C09_20FEB2007_075		unknown		n/a		unknown		2		15.845		1		20		460		479		AUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CCUCUUUUAUAUAUAUAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4988		empty_scaffold				auauauauauauaaaugaagu		Contig13461		unknown		n/a		unknown		1.5		17.034		1		20		313		332		AUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CUUCAGUUAUAUAUAUAUGU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4988		empty_scaffold				auauauauauauaaaugaagu		Contig7967		unknown		n/a		unknown		2		12.282		1		20		300		319		AUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		UAUCAUUUAUAUAUAUAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4988		empty_scaffold				auauauauauauaaaugaagu		Contig9069		unknown		n/a		unknown		2		14.275		1		20		567		586		AUAUAUAUAUAUAAAUGAAG		CUUCAUUUUUACAUAUAUAU		Translation		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4988		empty_scaffold				auauauauauauaaaugaagu		LUSHE1NG-RP-200_C10_20FEB2007_076		unknown		n/a		unknown		1.5		12.927		1		21		96		116		AUAUAUAUAUAUAAAUGAAGU		GCUUUAUAUAUAUAUAUAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4988		empty_scaffold				auauauauauauaaaugaagu		LUSTC1NG-RP-105_F10_06MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		14.823		1		21		99		119		AUAUAUAUAUAUAAAUGAAGU		GCUUCCUAUAUAUAUAUAUAU		Cleavage		C18148108.Lu0910.pre-miRNA:852		-363		empty_scaffold						C18148108		1196		832		aacaucugcuagguaucauuuguugcacuuuaccucacuguaccauguugggugugacgguguuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug

		C18171011.Lu0910.pre-miRNA:863.miRNA:5043		inside		g47905		cgagucagagcuggaggauga		03-LUSEN1NG-RP-203_A12_05JUN2007_096		SUMO; small ubiquitin-related modifier		K12160		ko03013 RNA transport (2)		3		13.596		1		20		205		224		CGAGUCAGAGCUGGAGGAUG		CAUCCUCCAUCUCUAGCUCG		Translation		C18171011.Lu0910.pre-miRNA:863		244		inside		g47905		740		C18171011		1751		1994		ccacccgagucagagcuggaggaugaaucuguuggaucugagaaggacaaagaugucucaaacauugaugccgaugauugguugucaagagaaacucccuuucuaaauguuaggaguuuugaugagauagaggugccuacagaauauucaaucaguucaucuuucacaauuggcucaggugauucaaaagguaaggaugggagcgucuaagauauaugugaacacauguugucgguguugaaug

		C18171011.Lu0910.pre-miRNA:863.miRNA:5043		inside		g47905		cgagucagagcuggaggauga		Contig10543		SUMO; small ubiquitin-related modifier		K12160		ko03013 RNA transport (2)		3		13.497		1		20		264		283		CGAGUCAGAGCUGGAGGAUG		CAUCCUCCAUCUCUAGCUCG		Translation		C18171011.Lu0910.pre-miRNA:863		244		inside		g47905		740		C18171011		1751		1994		ccacccgagucagagcuggaggaugaaucuguuggaucugagaaggacaaagaugucucaaacauugaugccgaugauugguugucaagagaaacucccuuucuaaauguuaggaguuuugaugagauagaggugccuacagaauauucaaucaguucaucuuucacaauuggcucaggugauucaaaagguaaggaugggagcgucuaagauauaugugaacacauguugucgguguugaaug

		C18171011.Lu0910.pre-miRNA:863.miRNA:5043		inside		g47905		cgagucagagcuggaggauga		LUSTC1NG-RP-071_E04_05MAR2007_024		SUMO; small ubiquitin-related modifier		K12160		ko03013 RNA transport (2)		3		15.422		1		20		285		304		CGAGUCAGAGCUGGAGGAUG		CAUCCUCCAUCUCUAGCUCG		Translation		C18171011.Lu0910.pre-miRNA:863		244		inside		g47905		740		C18171011		1751		1994		ccacccgagucagagcuggaggaugaaucuguuggaucugagaaggacaaagaugucucaaacauugaugccgaugauugguugucaagagaaacucccuuucuaaauguuaggaguuuugaugagauagaggugccuacagaauauucaaucaguucaucuuucacaauuggcucaggugauucaaaagguaaggaugggagcgucuaagauauaugugaacacauguugucgguguugaaug

		C18171011.Lu0910.pre-miRNA:863.miRNA:5044		inside		g47905		cuggaggaugaaucug-uugg		LUSTC1NG-RP-109_G05_06MAR2007_035		unknown		n/a		unknown		2.5		18.945		1		20		580		599		CUGGAGGAUGAAUCUGNUUG		CAAUCAGAUUGAUCCUUCAG		Translation		C18171011.Lu0910.pre-miRNA:863		244		inside		g47905		740		C18171011		1751		1994		ccacccgagucagagcuggaggaugaaucuguuggaucugagaaggacaaagaugucucaaacauugaugccgaugauugguugucaagagaaacucccuuucuaaauguuaggaguuuugaugagauagaggugccuacagaauauucaaucaguucaucuuucacaauuggcucaggugauucaaaagguaaggaugggagcgucuaagauauaugugaacacauguugucgguguugaaug

		C18171011.Lu0910.pre-miRNA:863.miRNA:5045		inside		g47905		gcuggaggaugaaucug-uug		LUSTC1NG-RP-109_G05_06MAR2007_035		unknown		n/a		unknown		2.5		18.341		1		21		580		600		GCUGGAGGAUGAAUCUGNUUG		CAAUCAGAUUGAUCCUUCAGC		Translation		C18171011.Lu0910.pre-miRNA:863		244		inside		g47905		740		C18171011		1751		1994		ccacccgagucagagcuggaggaugaaucuguuggaucugagaaggacaaagaugucucaaacauugaugccgaugauugguugucaagagaaacucccuuucuaaauguuaggaguuuugaugagauagaggugccuacagaauauucaaucaguucaucuuucacaauuggcucaggugauucaaaagguaaggaugggagcgucuaagauauaugugaacacauguugucgguguugaaug

		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:875.miRNA:5116		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugauaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAUA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:875		362		empty_scaffold						scaffold1037		136		497		cuuguucauuauuucaaggguuuaacauugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugca

		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:876.miRNA:5122		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugauaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAUA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:876		362		empty_scaffold						scaffold1037		136		497		cuuguucauuauuucaaggguuuaacauugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugca

		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:878.miRNA:5132		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugauaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAUA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:878		341		empty_scaffold						scaffold1037		160		500		acauugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcauga

		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:878.miRNA:5134		empty_scaffold				-aauuuucaugucaaaauugg		Contig4882		unknown		n/a		unknown		2		11.659		1		21		69		89		NAAUUUUCAUGUCAAAAUUGG		UCAAUUUUGAUAUGAAGAUUG		Cleavage		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:878		341		empty_scaffold						scaffold1037		160		500		acauugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcauga

		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:878.miRNA:5134		empty_scaffold				-aauuuucaugucaaaauugg		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		23.588		1		20		449		468		NAAUUUUCAUGUCAAAAUUG		CAAUUUUGAUAUGAAAAUUA		Cleavage		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:878		341		empty_scaffold						scaffold1037		160		500		acauugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcauga

		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:878.miRNA:5135		empty_scaffold				aauuuucaugucaaaauuggu		Contig4882		unknown		n/a		unknown		1.5		11.66		1		21		68		88		AAUUUUCAUGUCAAAAUUGGU		AUCAAUUUUGAUAUGAAGAUU		Cleavage		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:878		341		empty_scaffold						scaffold1037		160		500		acauugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcauga

		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:878.miRNA:5135		empty_scaffold				aauuuucaugucaaaauuggu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		22.787		1		20		448		467		AAUUUUCAUGUCAAAAUUGG		ACAAUUUUGAUAUGAAAAUU		Cleavage		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:878		341		empty_scaffold						scaffold1037		160		500		acauugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcauga

		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:879.miRNA:5138		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugauaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAUA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:879		338		empty_scaffold						scaffold1037		163		500		uugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcauga

		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:879.miRNA:5140		empty_scaffold				-aauuuucaugucaaaauugg		Contig4882		unknown		n/a		unknown		2		11.659		1		21		69		89		NAAUUUUCAUGUCAAAAUUGG		UCAAUUUUGAUAUGAAGAUUG		Cleavage		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:879		338		empty_scaffold						scaffold1037		163		500		uugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcauga

		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:879.miRNA:5140		empty_scaffold				-aauuuucaugucaaaauugg		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		23.588		1		20		449		468		NAAUUUUCAUGUCAAAAUUG		CAAUUUUGAUAUGAAAAUUA		Cleavage		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:879		338		empty_scaffold						scaffold1037		163		500		uugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcauga

		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:879.miRNA:5141		empty_scaffold				aauuuucaugucaaaauuggu		Contig4882		unknown		n/a		unknown		1.5		11.66		1		21		68		88		AAUUUUCAUGUCAAAAUUGGU		AUCAAUUUUGAUAUGAAGAUU		Cleavage		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:879		338		empty_scaffold						scaffold1037		163		500		uugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcauga

		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:879.miRNA:5141		empty_scaffold				aauuuucaugucaaaauuggu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		22.787		1		20		448		467		AAUUUUCAUGUCAAAAUUGG		ACAAUUUUGAUAUGAAAAUU		Cleavage		scaffold1037.Lu0910.pre-miRNA:879		338		empty_scaffold						scaffold1037		163		500		uugugaaauaucaauucuuagccauucccagcaugcauguaaaauauuagccaauuugauaaaauuuaauuuucaugucaaaauugguaaauuuccaaagguguuaacauauggaaaugagcuauuuugucauaaaaauuucaaaguuuuaauauccgccuaauauuugacaugaauguuggaaaugacgaaaaguucauguuuuauuaaggucacccgggauaauaaugaucaaauaacguuaagacucaauuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcauga

		scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:888.miRNA:5190		inside		g36751		gaaaacauccugaaugaccaa		Contig8048		RP-S2e; small subunit ribosomal protein S2e		K02981		ko03010 Ribosome (5)		3		20.689		1		20		661		679		GAAAACAUCCUGAAUGACCA		UGGU-AUUGAGGAUGUUUUC		Cleavage		scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:888		89		inside		g36751		1030		scaffold1045		2145		2233		gguuugcaggcugggaauguagaaaacauccugaaugaccaaugagaguugaucaaccugaagucuaauacuuccuuugccugcgaccu

		scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:888.miRNA:5190		inside		g36751		gaaaacauccugaaugaccaa		LUSST1AD_Contig511		RP-S2e; small subunit ribosomal protein S2e		K02981		ko03010 Ribosome (5)		3		20.689		1		20		748		766		GAAAACAUCCUGAAUGACCA		UGGU-AUUGAGGAUGUUUUC		Cleavage		scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:888		89		inside		g36751		1030		scaffold1045		2145		2233		gguuugcaggcugggaauguagaaaacauccugaaugaccaaugagaguugaucaaccugaagucuaauacuuccuuugccugcgaccu

		scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:888.miRNA:5190		inside		g36751		gaaaacauccugaaugaccaa		LUSME2AD-T3-029_H22_09AUG2009_089		unknown		n/a		unknown		3		20.582		1		20		303		321		GAAAACAUCCUGAAUGACCA		UGGU-AUUGAGGAUGUUUUC		Cleavage		scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:888		89		inside		g36751		1030		scaffold1045		2145		2233		gguuugcaggcugggaauguagaaaacauccugaaugaccaaugagaguugaucaaccugaagucuaauacuuccuuugccugcgaccu

		scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:888.miRNA:5193		inside		g36751		guagaaaacauccugaaugac		LUSTE1NG-RP-250_C06_16MAY2007_044		unknown		n/a		unknown		3		9.726		1		20		98		117		GUAGAAAACAUCCUGAAUGA		UUAUUCAGUAUGCUUUCUAU		Cleavage		scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:888		89		inside		g36751		1030		scaffold1045		2145		2233		gguuugcaggcugggaauguagaaaacauccugaaugaccaaugagaguugaucaaccugaagucuaauacuuccuuugccugcgaccu

		scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:889.miRNA:5196		inside		g36751		gaaaacauccugaaugaccaa		Contig8048		RP-S2e; small subunit ribosomal protein S2e		K02981		ko03010 Ribosome (5)		3		20.689		1		20		661		679		GAAAACAUCCUGAAUGACCA		UGGU-AUUGAGGAUGUUUUC		Cleavage		scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:889		85		inside		g36751		1032		scaffold1045		2147		2231		uuugcaggcugggaauguagaaaacauccugaaugaccaaugagaguugaucaaccugaagucuaauacuuccuuugccugcgac

		scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:889.miRNA:5196		inside		g36751		gaaaacauccugaaugaccaa		LUSST1AD_Contig511		RP-S2e; small subunit ribosomal protein S2e		K02981		ko03010 Ribosome (5)		3		20.689		1		20		748		766		GAAAACAUCCUGAAUGACCA		UGGU-AUUGAGGAUGUUUUC		Cleavage		scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:889		85		inside		g36751		1032		scaffold1045		2147		2231		uuugcaggcugggaauguagaaaacauccugaaugaccaaugagaguugaucaaccugaagucuaauacuuccuuugccugcgac

		scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:889.miRNA:5196		inside		g36751		gaaaacauccugaaugaccaa		LUSME2AD-T3-029_H22_09AUG2009_089		unknown		n/a		unknown		3		20.582		1		20		303		321		GAAAACAUCCUGAAUGACCA		UGGU-AUUGAGGAUGUUUUC		Cleavage		scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:889		85		inside		g36751		1032		scaffold1045		2147		2231		uuugcaggcugggaauguagaaaacauccugaaugaccaaugagaguugaucaaccugaagucuaauacuuccuuugccugcgac

		scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:889.miRNA:5199		inside		g36751		guagaaaacauccugaaugac		LUSTE1NG-RP-250_C06_16MAY2007_044		unknown		n/a		unknown		3		9.726		1		20		98		117		GUAGAAAACAUCCUGAAUGA		UUAUUCAGUAUGCUUUCUAU		Cleavage		scaffold1045.Lu0910.pre-miRNA:889		85		inside		g36751		1032		scaffold1045		2147		2231		uuugcaggcugggaauguagaaaacauccugaaugaccaaugagaguugaucaaccugaagucuaauacuuccuuugccugcgac

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891.miRNA:5208		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891		414		empty_scaffold						scaffold1238		337		750		guaguaaaaaaacuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891.miRNA:5208		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891		414		empty_scaffold						scaffold1238		337		750		guaguaaaaaaacuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891.miRNA:5208		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891		414		empty_scaffold						scaffold1238		337		750		guaguaaaaaaacuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891.miRNA:5209		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891		414		empty_scaffold						scaffold1238		337		750		guaguaaaaaaacuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891.miRNA:5210		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891		414		empty_scaffold						scaffold1238		337		750		guaguaaaaaaacuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891.miRNA:5210		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891		414		empty_scaffold						scaffold1238		337		750		guaguaaaaaaacuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891.miRNA:5212		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891		414		empty_scaffold						scaffold1238		337		750		guaguaaaaaaacuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891.miRNA:5213		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891		414		empty_scaffold						scaffold1238		337		750		guaguaaaaaaacuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891.miRNA:5213		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891		414		empty_scaffold						scaffold1238		337		750		guaguaaaaaaacuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891.miRNA:5213		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:891		414		empty_scaffold						scaffold1238		337		750		guaguaaaaaaacuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892.miRNA:5214		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892		414		empty_scaffold						scaffold1238		337		750		guaguaaaaaaacuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892.miRNA:5214		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892		414		empty_scaffold						scaffold1238		337		750		guaguaaaaaaacuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892.miRNA:5214		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892		414		empty_scaffold						scaffold1238		337		750		guaguaaaaaaacuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892.miRNA:5215		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892		414		empty_scaffold						scaffold1238		337		750		guaguaaaaaaacuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892.miRNA:5216		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892		414		empty_scaffold						scaffold1238		337		750		guaguaaaaaaacuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892.miRNA:5216		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892		414		empty_scaffold						scaffold1238		337		750		guaguaaaaaaacuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892.miRNA:5218		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892		414		empty_scaffold						scaffold1238		337		750		guaguaaaaaaacuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892.miRNA:5219		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892		414		empty_scaffold						scaffold1238		337		750		guaguaaaaaaacuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892.miRNA:5219		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892		414		empty_scaffold						scaffold1238		337		750		guaguaaaaaaacuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892.miRNA:5219		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:892		414		empty_scaffold						scaffold1238		337		750		guaguaaaaaaacuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893.miRNA:5220		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893		403		empty_scaffold						scaffold1238		348		750		acuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893.miRNA:5220		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893		403		empty_scaffold						scaffold1238		348		750		acuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893.miRNA:5220		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893		403		empty_scaffold						scaffold1238		348		750		acuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893.miRNA:5221		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893		403		empty_scaffold						scaffold1238		348		750		acuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893.miRNA:5222		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893		403		empty_scaffold						scaffold1238		348		750		acuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893.miRNA:5222		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893		403		empty_scaffold						scaffold1238		348		750		acuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893.miRNA:5224		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893		403		empty_scaffold						scaffold1238		348		750		acuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893.miRNA:5225		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893		403		empty_scaffold						scaffold1238		348		750		acuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893.miRNA:5225		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893		403		empty_scaffold						scaffold1238		348		750		acuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893.miRNA:5225		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:893		403		empty_scaffold						scaffold1238		348		750		acuugagacucauuuccuauguauaagaauaaagcggaaauaaauauaaaaagacgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894.miRNA:5226		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894.miRNA:5226		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894.miRNA:5226		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894.miRNA:5227		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894.miRNA:5228		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894.miRNA:5228		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894.miRNA:5230		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894.miRNA:5231		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894.miRNA:5231		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894.miRNA:5231		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:894		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895.miRNA:5232		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895.miRNA:5232		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895.miRNA:5232		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895.miRNA:5233		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895.miRNA:5234		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895.miRNA:5234		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895.miRNA:5236		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895.miRNA:5237		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895.miRNA:5237		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895.miRNA:5237		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:895		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896.miRNA:5238		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896.miRNA:5238		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896.miRNA:5238		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896.miRNA:5239		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896.miRNA:5240		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896.miRNA:5240		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896.miRNA:5242		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896.miRNA:5243		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896.miRNA:5243		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896.miRNA:5243		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:896		349		empty_scaffold						scaffold1238		402		750		cgagaucgauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897.miRNA:5244		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897.miRNA:5244		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897.miRNA:5244		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897.miRNA:5245		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897.miRNA:5246		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897.miRNA:5246		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897.miRNA:5248		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897.miRNA:5249		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897.miRNA:5249		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897.miRNA:5249		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:897		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898.miRNA:5250		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898.miRNA:5250		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898.miRNA:5250		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898.miRNA:5251		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898.miRNA:5252		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898.miRNA:5252		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898.miRNA:5254		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898.miRNA:5255		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898.miRNA:5255		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898.miRNA:5255		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:898		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899.miRNA:5256		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899.miRNA:5256		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899.miRNA:5256		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899.miRNA:5257		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899.miRNA:5258		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899.miRNA:5258		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899.miRNA:5260		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899.miRNA:5261		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899.miRNA:5261		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899.miRNA:5261		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:899		342		empty_scaffold						scaffold1238		409		750		gauugccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900.miRNA:5262		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900		331		empty_scaffold						scaffold1238		414		744		ccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900.miRNA:5262		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900		331		empty_scaffold						scaffold1238		414		744		ccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900.miRNA:5262		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900		331		empty_scaffold						scaffold1238		414		744		ccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900.miRNA:5263		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900		331		empty_scaffold						scaffold1238		414		744		ccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900.miRNA:5264		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900		331		empty_scaffold						scaffold1238		414		744		ccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900.miRNA:5264		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900		331		empty_scaffold						scaffold1238		414		744		ccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900.miRNA:5266		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900		331		empty_scaffold						scaffold1238		414		744		ccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900.miRNA:5267		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900		331		empty_scaffold						scaffold1238		414		744		ccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900.miRNA:5267		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900		331		empty_scaffold						scaffold1238		414		744		ccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900.miRNA:5267		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:900		331		empty_scaffold						scaffold1238		414		744		ccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901.miRNA:5268		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901		331		empty_scaffold						scaffold1238		414		744		ccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901.miRNA:5268		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901		331		empty_scaffold						scaffold1238		414		744		ccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901.miRNA:5268		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901		331		empty_scaffold						scaffold1238		414		744		ccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901.miRNA:5269		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901		331		empty_scaffold						scaffold1238		414		744		ccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901.miRNA:5270		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901		331		empty_scaffold						scaffold1238		414		744		ccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901.miRNA:5270		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901		331		empty_scaffold						scaffold1238		414		744		ccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901.miRNA:5272		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901		331		empty_scaffold						scaffold1238		414		744		ccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901.miRNA:5273		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901		331		empty_scaffold						scaffold1238		414		744		ccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901.miRNA:5273		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901		331		empty_scaffold						scaffold1238		414		744		ccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901.miRNA:5273		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:901		331		empty_scaffold						scaffold1238		414		744		ccccacgauugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902.miRNA:5274		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902		329		empty_scaffold						scaffold1238		422		750		uugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902.miRNA:5274		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902		329		empty_scaffold						scaffold1238		422		750		uugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902.miRNA:5274		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902		329		empty_scaffold						scaffold1238		422		750		uugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902.miRNA:5275		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902		329		empty_scaffold						scaffold1238		422		750		uugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902.miRNA:5276		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902		329		empty_scaffold						scaffold1238		422		750		uugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902.miRNA:5276		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902		329		empty_scaffold						scaffold1238		422		750		uugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902.miRNA:5278		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902		329		empty_scaffold						scaffold1238		422		750		uugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902.miRNA:5279		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902		329		empty_scaffold						scaffold1238		422		750		uugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902.miRNA:5279		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902		329		empty_scaffold						scaffold1238		422		750		uugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902.miRNA:5279		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:902		329		empty_scaffold						scaffold1238		422		750		uugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903.miRNA:5280		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903		329		empty_scaffold						scaffold1238		422		750		uugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903.miRNA:5280		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903		329		empty_scaffold						scaffold1238		422		750		uugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903.miRNA:5280		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903		329		empty_scaffold						scaffold1238		422		750		uugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903.miRNA:5281		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903		329		empty_scaffold						scaffold1238		422		750		uugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903.miRNA:5282		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903		329		empty_scaffold						scaffold1238		422		750		uugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903.miRNA:5282		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903		329		empty_scaffold						scaffold1238		422		750		uugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903.miRNA:5284		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903		329		empty_scaffold						scaffold1238		422		750		uugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903.miRNA:5285		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903		329		empty_scaffold						scaffold1238		422		750		uugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903.miRNA:5285		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903		329		empty_scaffold						scaffold1238		422		750		uugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903.miRNA:5285		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:903		329		empty_scaffold						scaffold1238		422		750		uugguugauuagcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904.miRNA:5286		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904		316		empty_scaffold						scaffold1238		433		748		gcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904.miRNA:5286		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904		316		empty_scaffold						scaffold1238		433		748		gcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904.miRNA:5286		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904		316		empty_scaffold						scaffold1238		433		748		gcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904.miRNA:5287		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904		316		empty_scaffold						scaffold1238		433		748		gcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904.miRNA:5288		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904		316		empty_scaffold						scaffold1238		433		748		gcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904.miRNA:5288		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904		316		empty_scaffold						scaffold1238		433		748		gcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904.miRNA:5290		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904		316		empty_scaffold						scaffold1238		433		748		gcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904.miRNA:5291		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904		316		empty_scaffold						scaffold1238		433		748		gcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904.miRNA:5291		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904		316		empty_scaffold						scaffold1238		433		748		gcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904.miRNA:5291		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:904		316		empty_scaffold						scaffold1238		433		748		gcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905.miRNA:5292		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905		316		empty_scaffold						scaffold1238		433		748		gcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905.miRNA:5292		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905		316		empty_scaffold						scaffold1238		433		748		gcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905.miRNA:5292		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905		316		empty_scaffold						scaffold1238		433		748		gcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905.miRNA:5293		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905		316		empty_scaffold						scaffold1238		433		748		gcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905.miRNA:5294		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905		316		empty_scaffold						scaffold1238		433		748		gcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905.miRNA:5294		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905		316		empty_scaffold						scaffold1238		433		748		gcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905.miRNA:5296		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905		316		empty_scaffold						scaffold1238		433		748		gcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905.miRNA:5297		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905		316		empty_scaffold						scaffold1238		433		748		gcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905.miRNA:5297		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905		316		empty_scaffold						scaffold1238		433		748		gcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905.miRNA:5297		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:905		316		empty_scaffold						scaffold1238		433		748		gcgaaccuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906.miRNA:5298		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906		308		empty_scaffold						scaffold1238		437		744		accuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906.miRNA:5298		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906		308		empty_scaffold						scaffold1238		437		744		accuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906.miRNA:5298		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906		308		empty_scaffold						scaffold1238		437		744		accuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906.miRNA:5299		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906		308		empty_scaffold						scaffold1238		437		744		accuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906.miRNA:5300		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906		308		empty_scaffold						scaffold1238		437		744		accuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906.miRNA:5300		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906		308		empty_scaffold						scaffold1238		437		744		accuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906.miRNA:5302		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906		308		empty_scaffold						scaffold1238		437		744		accuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906.miRNA:5303		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906		308		empty_scaffold						scaffold1238		437		744		accuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906.miRNA:5303		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906		308		empty_scaffold						scaffold1238		437		744		accuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906.miRNA:5303		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:906		308		empty_scaffold						scaffold1238		437		744		accuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907.miRNA:5304		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907		308		empty_scaffold						scaffold1238		437		744		accuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907.miRNA:5304		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907		308		empty_scaffold						scaffold1238		437		744		accuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907.miRNA:5304		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907		308		empty_scaffold						scaffold1238		437		744		accuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907.miRNA:5305		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907		308		empty_scaffold						scaffold1238		437		744		accuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907.miRNA:5306		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907		308		empty_scaffold						scaffold1238		437		744		accuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907.miRNA:5306		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907		308		empty_scaffold						scaffold1238		437		744		accuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907.miRNA:5308		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907		308		empty_scaffold						scaffold1238		437		744		accuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907.miRNA:5309		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907		308		empty_scaffold						scaffold1238		437		744		accuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907.miRNA:5309		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907		308		empty_scaffold						scaffold1238		437		744		accuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907.miRNA:5309		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:907		308		empty_scaffold						scaffold1238		437		744		accuacuuugaagcggguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucgguggga

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908.miRNA:5310		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908		299		empty_scaffold						scaffold1238		452		750		gguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908.miRNA:5310		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908		299		empty_scaffold						scaffold1238		452		750		gguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908.miRNA:5310		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908		299		empty_scaffold						scaffold1238		452		750		gguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908.miRNA:5311		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908		299		empty_scaffold						scaffold1238		452		750		gguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908.miRNA:5312		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908		299		empty_scaffold						scaffold1238		452		750		gguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908.miRNA:5312		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908		299		empty_scaffold						scaffold1238		452		750		gguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908.miRNA:5314		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908		299		empty_scaffold						scaffold1238		452		750		gguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908.miRNA:5315		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908		299		empty_scaffold						scaffold1238		452		750		gguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908.miRNA:5315		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908		299		empty_scaffold						scaffold1238		452		750		gguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908.miRNA:5315		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:908		299		empty_scaffold						scaffold1238		452		750		gguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909.miRNA:5316		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909		299		empty_scaffold						scaffold1238		452		750		gguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909.miRNA:5316		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909		299		empty_scaffold						scaffold1238		452		750		gguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909.miRNA:5316		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909		299		empty_scaffold						scaffold1238		452		750		gguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909.miRNA:5317		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909		299		empty_scaffold						scaffold1238		452		750		gguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909.miRNA:5318		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909		299		empty_scaffold						scaffold1238		452		750		gguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909.miRNA:5318		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909		299		empty_scaffold						scaffold1238		452		750		gguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909.miRNA:5320		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909		299		empty_scaffold						scaffold1238		452		750		gguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909.miRNA:5321		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909		299		empty_scaffold						scaffold1238		452		750		gguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909.miRNA:5321		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909		299		empty_scaffold						scaffold1238		452		750		gguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909.miRNA:5321		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:909		299		empty_scaffold						scaffold1238		452		750		gguuuaaaagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910.miRNA:5322		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910.miRNA:5322		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910.miRNA:5322		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910.miRNA:5323		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910.miRNA:5324		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910.miRNA:5324		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910.miRNA:5326		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910.miRNA:5327		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910.miRNA:5327		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910.miRNA:5327		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:910		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:5328		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:5328		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:5328		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:5329		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:5330		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:5330		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:5332		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:5333		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:5333		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:5333		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:911		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912.miRNA:5334		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912.miRNA:5334		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912.miRNA:5334		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912.miRNA:5335		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912.miRNA:5336		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912.miRNA:5336		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912.miRNA:5338		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912.miRNA:5339		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912.miRNA:5339		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912.miRNA:5339		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:912		288		empty_scaffold						scaffold1238		459		746		aagaccauuauuuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913.miRNA:5340		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913		281		empty_scaffold						scaffold1238		470		750		uuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913.miRNA:5340		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913		281		empty_scaffold						scaffold1238		470		750		uuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913.miRNA:5340		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913		281		empty_scaffold						scaffold1238		470		750		uuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913.miRNA:5341		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913		281		empty_scaffold						scaffold1238		470		750		uuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913.miRNA:5342		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913		281		empty_scaffold						scaffold1238		470		750		uuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913.miRNA:5342		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913		281		empty_scaffold						scaffold1238		470		750		uuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913.miRNA:5344		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913		281		empty_scaffold						scaffold1238		470		750		uuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913.miRNA:5345		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913		281		empty_scaffold						scaffold1238		470		750		uuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913.miRNA:5345		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913		281		empty_scaffold						scaffold1238		470		750		uuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913.miRNA:5345		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:913		281		empty_scaffold						scaffold1238		470		750		uuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914.miRNA:5346		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914		281		empty_scaffold						scaffold1238		470		750		uuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914.miRNA:5346		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914		281		empty_scaffold						scaffold1238		470		750		uuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914.miRNA:5346		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914		281		empty_scaffold						scaffold1238		470		750		uuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914.miRNA:5347		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914		281		empty_scaffold						scaffold1238		470		750		uuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914.miRNA:5348		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914		281		empty_scaffold						scaffold1238		470		750		uuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914.miRNA:5348		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914		281		empty_scaffold						scaffold1238		470		750		uuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914.miRNA:5350		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914		281		empty_scaffold						scaffold1238		470		750		uuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914.miRNA:5351		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914		281		empty_scaffold						scaffold1238		470		750		uuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914.miRNA:5351		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914		281		empty_scaffold						scaffold1238		470		750		uuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914.miRNA:5351		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:914		281		empty_scaffold						scaffold1238		470		750		uuaguauuuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915.miRNA:5352		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915		274		empty_scaffold						scaffold1238		477		750		uuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915.miRNA:5352		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915		274		empty_scaffold						scaffold1238		477		750		uuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915.miRNA:5352		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915		274		empty_scaffold						scaffold1238		477		750		uuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915.miRNA:5353		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915		274		empty_scaffold						scaffold1238		477		750		uuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915.miRNA:5354		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915		274		empty_scaffold						scaffold1238		477		750		uuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915.miRNA:5354		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915		274		empty_scaffold						scaffold1238		477		750		uuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915.miRNA:5356		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915		274		empty_scaffold						scaffold1238		477		750		uuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915.miRNA:5357		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915		274		empty_scaffold						scaffold1238		477		750		uuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915.miRNA:5357		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915		274		empty_scaffold						scaffold1238		477		750		uuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915.miRNA:5357		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:915		274		empty_scaffold						scaffold1238		477		750		uuaguuuucacuauuauuucuauguauuacccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916.miRNA:5358		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916		245		empty_scaffold						scaffold1238		506		750		cccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916.miRNA:5358		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916		245		empty_scaffold						scaffold1238		506		750		cccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916.miRNA:5358		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916		245		empty_scaffold						scaffold1238		506		750		cccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916.miRNA:5359		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916		245		empty_scaffold						scaffold1238		506		750		cccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916.miRNA:5360		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916		245		empty_scaffold						scaffold1238		506		750		cccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916.miRNA:5360		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916		245		empty_scaffold						scaffold1238		506		750		cccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916.miRNA:5362		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916		245		empty_scaffold						scaffold1238		506		750		cccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916.miRNA:5363		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916		245		empty_scaffold						scaffold1238		506		750		cccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916.miRNA:5363		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916		245		empty_scaffold						scaffold1238		506		750		cccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916.miRNA:5363		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:916		245		empty_scaffold						scaffold1238		506		750		cccuaaugcuaacgagcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:5364		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917		228		empty_scaffold						scaffold1238		521		748		gcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:5364		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917		228		empty_scaffold						scaffold1238		521		748		gcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:5364		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917		228		empty_scaffold						scaffold1238		521		748		gcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:5365		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917		228		empty_scaffold						scaffold1238		521		748		gcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:5366		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917		228		empty_scaffold						scaffold1238		521		748		gcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:5366		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917		228		empty_scaffold						scaffold1238		521		748		gcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:5368		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917		228		empty_scaffold						scaffold1238		521		748		gcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:5369		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917		228		empty_scaffold						scaffold1238		521		748		gcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:5369		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917		228		empty_scaffold						scaffold1238		521		748		gcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:5369		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:917		228		empty_scaffold						scaffold1238		521		748		gcgauugcgcaaaaaugaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugg

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918.miRNA:5370		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918		214		empty_scaffold						scaffold1238		537		750		gaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918.miRNA:5370		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918		214		empty_scaffold						scaffold1238		537		750		gaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918.miRNA:5370		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918		214		empty_scaffold						scaffold1238		537		750		gaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918.miRNA:5371		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918		214		empty_scaffold						scaffold1238		537		750		gaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918.miRNA:5372		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918		214		empty_scaffold						scaffold1238		537		750		gaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918.miRNA:5372		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918		214		empty_scaffold						scaffold1238		537		750		gaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918.miRNA:5374		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918		214		empty_scaffold						scaffold1238		537		750		gaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918.miRNA:5375		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918		214		empty_scaffold						scaffold1238		537		750		gaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918.miRNA:5375		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918		214		empty_scaffold						scaffold1238		537		750		gaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918.miRNA:5375		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:918		214		empty_scaffold						scaffold1238		537		750		gaguagaugguuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919.miRNA:5376		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919		200		empty_scaffold						scaffold1238		547		746		uuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919.miRNA:5376		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919		200		empty_scaffold						scaffold1238		547		746		uuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919.miRNA:5376		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919		200		empty_scaffold						scaffold1238		547		746		uuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919.miRNA:5377		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919		200		empty_scaffold						scaffold1238		547		746		uuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919.miRNA:5378		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919		200		empty_scaffold						scaffold1238		547		746		uuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919.miRNA:5378		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919		200		empty_scaffold						scaffold1238		547		746		uuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919.miRNA:5380		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919		200		empty_scaffold						scaffold1238		547		746		uuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919.miRNA:5381		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919		200		empty_scaffold						scaffold1238		547		746		uuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919.miRNA:5381		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919		200		empty_scaffold						scaffold1238		547		746		uuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919.miRNA:5381		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:919		200		empty_scaffold						scaffold1238		547		746		uuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920.miRNA:5382		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920		200		empty_scaffold						scaffold1238		547		746		uuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920.miRNA:5382		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920		200		empty_scaffold						scaffold1238		547		746		uuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920.miRNA:5382		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920		200		empty_scaffold						scaffold1238		547		746		uuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920.miRNA:5383		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920		200		empty_scaffold						scaffold1238		547		746		uuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920.miRNA:5384		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920		200		empty_scaffold						scaffold1238		547		746		uuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920.miRNA:5384		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920		200		empty_scaffold						scaffold1238		547		746		uuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920.miRNA:5386		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920		200		empty_scaffold						scaffold1238		547		746		uuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920.miRNA:5387		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920		200		empty_scaffold						scaffold1238		547		746		uuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920.miRNA:5387		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920		200		empty_scaffold						scaffold1238		547		746		uuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920.miRNA:5387		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:920		200		empty_scaffold						scaffold1238		547		746		uuaggaacaccaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921.miRNA:5388		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921		192		empty_scaffold						scaffold1238		555		746		accaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921.miRNA:5388		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921		192		empty_scaffold						scaffold1238		555		746		accaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921.miRNA:5388		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921		192		empty_scaffold						scaffold1238		555		746		accaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921.miRNA:5389		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921		192		empty_scaffold						scaffold1238		555		746		accaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921.miRNA:5390		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921		192		empty_scaffold						scaffold1238		555		746		accaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921.miRNA:5390		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921		192		empty_scaffold						scaffold1238		555		746		accaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921.miRNA:5392		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921		192		empty_scaffold						scaffold1238		555		746		accaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921.miRNA:5393		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921		192		empty_scaffold						scaffold1238		555		746		accaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921.miRNA:5393		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921		192		empty_scaffold						scaffold1238		555		746		accaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921.miRNA:5393		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:921		192		empty_scaffold						scaffold1238		555		746		accaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922.miRNA:5394		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922		192		empty_scaffold						scaffold1238		555		746		accaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922.miRNA:5394		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922		192		empty_scaffold						scaffold1238		555		746		accaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922.miRNA:5394		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922		192		empty_scaffold						scaffold1238		555		746		accaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922.miRNA:5395		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922		192		empty_scaffold						scaffold1238		555		746		accaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922.miRNA:5396		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922		192		empty_scaffold						scaffold1238		555		746		accaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922.miRNA:5396		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922		192		empty_scaffold						scaffold1238		555		746		accaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922.miRNA:5398		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922		192		empty_scaffold						scaffold1238		555		746		accaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922.miRNA:5399		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922		192		empty_scaffold						scaffold1238		555		746		accaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922.miRNA:5399		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922		192		empty_scaffold						scaffold1238		555		746		accaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922.miRNA:5399		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:922		192		empty_scaffold						scaffold1238		555		746		accaagauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923.miRNA:5400		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923		192		empty_scaffold						scaffold1238		559		750		agauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923.miRNA:5400		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923		192		empty_scaffold						scaffold1238		559		750		agauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923.miRNA:5400		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923		192		empty_scaffold						scaffold1238		559		750		agauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923.miRNA:5401		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923		192		empty_scaffold						scaffold1238		559		750		agauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923.miRNA:5402		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923		192		empty_scaffold						scaffold1238		559		750		agauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923.miRNA:5402		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923		192		empty_scaffold						scaffold1238		559		750		agauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923.miRNA:5404		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923		192		empty_scaffold						scaffold1238		559		750		agauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923.miRNA:5405		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923		192		empty_scaffold						scaffold1238		559		750		agauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923.miRNA:5405		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923		192		empty_scaffold						scaffold1238		559		750		agauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923.miRNA:5405		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:923		192		empty_scaffold						scaffold1238		559		750		agauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924.miRNA:5406		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924		192		empty_scaffold						scaffold1238		559		750		agauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924.miRNA:5406		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924		192		empty_scaffold						scaffold1238		559		750		agauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924.miRNA:5406		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924		192		empty_scaffold						scaffold1238		559		750		agauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924.miRNA:5407		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924		192		empty_scaffold						scaffold1238		559		750		agauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924.miRNA:5408		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924		192		empty_scaffold						scaffold1238		559		750		agauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924.miRNA:5408		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924		192		empty_scaffold						scaffold1238		559		750		agauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924.miRNA:5410		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924		192		empty_scaffold						scaffold1238		559		750		agauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924.miRNA:5411		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924		192		empty_scaffold						scaffold1238		559		750		agauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924.miRNA:5411		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924		192		empty_scaffold						scaffold1238		559		750		agauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924.miRNA:5411		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:924		192		empty_scaffold						scaffold1238		559		750		agauacacaaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925.miRNA:5412		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925		184		empty_scaffold						scaffold1238		567		750		aaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925.miRNA:5412		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925		184		empty_scaffold						scaffold1238		567		750		aaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925.miRNA:5412		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925		184		empty_scaffold						scaffold1238		567		750		aaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925.miRNA:5413		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925		184		empty_scaffold						scaffold1238		567		750		aaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925.miRNA:5414		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925		184		empty_scaffold						scaffold1238		567		750		aaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925.miRNA:5414		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925		184		empty_scaffold						scaffold1238		567		750		aaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925.miRNA:5416		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925		184		empty_scaffold						scaffold1238		567		750		aaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925.miRNA:5417		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925		184		empty_scaffold						scaffold1238		567		750		aaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925.miRNA:5417		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925		184		empty_scaffold						scaffold1238		567		750		aaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925.miRNA:5417		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:925		184		empty_scaffold						scaffold1238		567		750		aaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926.miRNA:5418		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig2149		EIF4E; translation initiation factor 4E		K03259		ko03013 RNA transport (3),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3)		2		12.246		1		20		46		65		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926		184		empty_scaffold						scaffold1238		567		750		aaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926.miRNA:5418		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		9.488		1		21		442		462		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926		184		empty_scaffold						scaffold1238		567		750		aaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926.miRNA:5418		empty_scaffold				agagagaguaaaaaaaaaaau		LUSLE4AD-T3-039_M04_06OCT2009_004		unknown		n/a		unknown		2		10.704		1		20		645		664		AGAGAGAGUAAAAAAAAAAA		GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU		Translation		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926		184		empty_scaffold						scaffold1238		567		750		aaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926.miRNA:5419		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926		184		empty_scaffold						scaffold1238		567		750		aaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926.miRNA:5420		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926		184		empty_scaffold						scaffold1238		567		750		aaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926.miRNA:5420		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926		184		empty_scaffold						scaffold1238		567		750		aaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926.miRNA:5422		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926		184		empty_scaffold						scaffold1238		567		750		aaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926.miRNA:5423		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926		184		empty_scaffold						scaffold1238		567		750		aaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926.miRNA:5423		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926		184		empty_scaffold						scaffold1238		567		750		aaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926.miRNA:5423		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:926		184		empty_scaffold						scaffold1238		567		750		aaaggauuaguaagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5424		empty_scaffold				aguaaaaaaaaaaauuauguu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.661		1		21		307		327		AGUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUACU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927		173		empty_scaffold						scaffold1238		578		750		aagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5425		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927		173		empty_scaffold						scaffold1238		578		750		aagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5425		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927		173		empty_scaffold						scaffold1238		578		750		aagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5427		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927		173		empty_scaffold						scaffold1238		578		750		aagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5428		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927		173		empty_scaffold						scaffold1238		578		750		aagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5428		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927		173		empty_scaffold						scaffold1238		578		750		aagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5428		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927		173		empty_scaffold						scaffold1238		578		750		aagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5429		empty_scaffold				guaaaaaaaaaaauuauguuu		LUSHE1NG_Contig2215		unknown		n/a		unknown		2		9.235		1		20		307		326		GUAAAAAAAAAAAUUAUGUU		AAUACGAUUUUUUUUUUUAC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927		173		empty_scaffold						scaffold1238		578		750		aagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5430		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.511		1		20		440		459		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927		173		empty_scaffold						scaffold1238		578		750		aagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5430		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig232		unknown		n/a		unknown		1.5		8.859		1		20		455		474		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UGGUUUUUUUUUUUACUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927		173		empty_scaffold						scaffold1238		578		750		aagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5430		empty_scaffold				gagaguaaaaaaaaaaauuau		Contig8914		unknown		n/a		unknown		2		6.434		1		21		37		57		GAGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		GUACCUUUUUUUUUUACUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927		173		empty_scaffold						scaffold1238		578		750		aagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5431		empty_scaffold				gagagaguaaaaaaaaaaauu		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		20.689		1		21		922		942		GAGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCUC		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927		173		empty_scaffold						scaffold1238		578		750		aagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5431		empty_scaffold				gagagaguaaaaaaaaaaauu		Contig14005		unknown		n/a		unknown		1.5		10.693		1		20		442		461		GAGAGAGUAAAAAAAAAAAU		GUUUUUUUUUUUACUUUCUU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927		173		empty_scaffold						scaffold1238		578		750		aagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5432		empty_scaffold				agaguaaaaaaaaaaauuaug		Contig232		unknown		n/a		unknown		2		8.308		1		20		454		473		AGAGUAAAAAAAAAAAUUAU		UUGGUUUUUUUUUUUACUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927		173		empty_scaffold						scaffold1238		578		750		aagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5434		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig5555		RP-L29e; large subunit ribosomal protein L29e		K02905		ko03010 Ribosome (6)		1.5		21.276		1		20		922		941		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUU		AAUUUUUUUUUUUGUUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927		173		empty_scaffold						scaffold1238		578		750		aagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5434		empty_scaffold				agagaguaaaaaaaaaaauua		Contig14005		unknown		n/a		unknown		2		12.525		1		21		440		460		AGAGAGUAAAAAAAAAAAUUA		UUGUUUUUUUUUUUACUUUCU		Cleavage		scaffold1238.Lu0910.pre-miRNA:927		173		empty_scaffold						scaffold1238		578		750		aagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu

		scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:932.miRNA:5461		empty_scaffold				agagguguuauauuauuucuu		Contig3553		FAD8; omega-3 fatty acid desaturase (delta-15 desaturase) [EC:1.14.19.-]		K10257		ko01040 Biosynthesis of unsaturated fatty acids (2)		2		15.553		1		20		16		35		AGAGGUGUUAUAUUAUUUCU		AGAAAUAAUAUUACAUUUCU		Translation		scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:932		253		empty_scaffold						scaffold1389		791		1043		agaugguguauaaagagagguguuauauuauuucuugaaagaauacguccccaauggugauggcucuagagagacaauaucauuucucaaaguggaugauuauuaaauuauguuuauagugagaauauauauucccacaagauuauuaugcuuguggagaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaaaauauuucccaugaaagaaauugugaguugaugucgaacauuucgaucacauaaagggugaua

		scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:932.miRNA:5464		empty_scaffold				uuauauuauuucuugaaagaa		Contig8500		E4.2.3.1; threonine synthase [EC:4.2.3.1]		K01733		ko00260 Glycine, serine and threonine metabolism (2),ko00750 Vitamin B6 metabolism (1),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		6.989		1		21		729		749		UUAUAUUAUUUCUUGAAAGAA		UUUAUUUAAGAAAUAAUAUAA		Cleavage		scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:932		253		empty_scaffold						scaffold1389		791		1043		agaugguguauaaagagagguguuauauuauuucuugaaagaauacguccccaauggugauggcucuagagagacaauaucauuucucaaaguggaugauuauuaaauuauguuuauagugagaauauauauucccacaagauuauuaugcuuguggagaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaaaauauuucccaugaaagaaauugugaguugaugucgaacauuucgaucacauaaagggugaua

		scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:932.miRNA:5465		empty_scaffold				uauauuauuucuugaaagaau		Contig8500		E4.2.3.1; threonine synthase [EC:4.2.3.1]		K01733		ko00260 Glycine, serine and threonine metabolism (2),ko00750 Vitamin B6 metabolism (1),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		6.814		1		20		729		748		UAUAUUAUUUCUUGAAAGAA		UUUAUUUAAGAAAUAAUAUA		Cleavage		scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:932		253		empty_scaffold						scaffold1389		791		1043		agaugguguauaaagagagguguuauauuauuucuugaaagaauacguccccaauggugauggcucuagagagacaauaucauuucucaaaguggaugauuauuaaauuauguuuauagugagaauauauauucccacaagauuauuaugcuuguggagaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaaaauauuucccaugaaagaaauugugaguugaugucgaacauuucgaucacauaaagggugaua

		scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:933.miRNA:5467		empty_scaffold				agagguguuauauuauuucuu		Contig3553		FAD8; omega-3 fatty acid desaturase (delta-15 desaturase) [EC:1.14.19.-]		K10257		ko01040 Biosynthesis of unsaturated fatty acids (2)		2		15.553		1		20		16		35		AGAGGUGUUAUAUUAUUUCU		AGAAAUAAUAUUACAUUUCU		Translation		scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:933		253		empty_scaffold						scaffold1389		791		1043		agaugguguauaaagagagguguuauauuauuucuugaaagaauacguccccaauggugauggcucuagagagacaauaucauuucucaaaguggaugauuauuaaauuauguuuauagugagaauauauauucccacaagauuauuaugcuuguggagaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaaaauauuucccaugaaagaaauugugaguugaugucgaacauuucgaucacauaaagggugaua

		scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:933.miRNA:5470		empty_scaffold				uuauauuauuucuugaaagaa		Contig8500		E4.2.3.1; threonine synthase [EC:4.2.3.1]		K01733		ko00260 Glycine, serine and threonine metabolism (2),ko00750 Vitamin B6 metabolism (1),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		6.989		1		21		729		749		UUAUAUUAUUUCUUGAAAGAA		UUUAUUUAAGAAAUAAUAUAA		Cleavage		scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:933		253		empty_scaffold						scaffold1389		791		1043		agaugguguauaaagagagguguuauauuauuucuugaaagaauacguccccaauggugauggcucuagagagacaauaucauuucucaaaguggaugauuauuaaauuauguuuauagugagaauauauauucccacaagauuauuaugcuuguggagaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaaaauauuucccaugaaagaaauugugaguugaugucgaacauuucgaucacauaaagggugaua

		scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:933.miRNA:5471		empty_scaffold				uauauuauuucuugaaagaau		Contig8500		E4.2.3.1; threonine synthase [EC:4.2.3.1]		K01733		ko00260 Glycine, serine and threonine metabolism (2),ko00750 Vitamin B6 metabolism (1),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		6.814		1		20		729		748		UAUAUUAUUUCUUGAAAGAA		UUUAUUUAAGAAAUAAUAUA		Cleavage		scaffold1389.Lu0910.pre-miRNA:933		253		empty_scaffold						scaffold1389		791		1043		agaugguguauaaagagagguguuauauuauuucuugaaagaauacguccccaauggugauggcucuagagagacaauaucauuucucaaaguggaugauuauuaaauuauguuuauagugagaauauauauucccacaagauuauuaugcuuguggagaaaaagacuuauaaauuuggucaugcggaaaaauauuucccaugaaagaaauugugaguugaugucgaacauuucgaucacauaaagggugaua

		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:969.miRNA:5666		empty_scaffold				uuagucuguuguuuuucuuac		Contig1311		MDH2; malate dehydrogenase [EC:1.1.1.37]		K00026		ko00020 Citrate cycle (TCA cycle) (3),ko00620 Pyruvate metabolism (3),ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko00710 Carbon fixation in photosynthetic organisms (4),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		7.237		1		20		109		128		UUAGUCUGUUGUUUUUCUUA		UAAAAAAAACAACAGACUGG		Cleavage		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:969		404		empty_scaffold						scaffold1606		343		746		uggcuacccuucgcuucauuagcacccuagguuagucucuuuguucuuagucuguuguuuuucuuacuuugucuucgagucuguacgaacuguagccuauuuggcuauaguuauugguguuauaaaaugagcugauuauaaaaaaaaguagcuuuuaacuaucgcccuaaauuuuaaaaaacuaggcuuuaacguagaggguuuauggcuucauggaacuaagauuuuaggaauagcgcaaaugguacuaaucuuaaauccuaaacccuaaauaaguuaguguuuaggguuaagagguaggguuuaggguuuaugguuuagaauaaugcugucaggggacauguucaguauacaaaucaacggccagucaauggagacucgcggugaugaaguggcaauggcuu

		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:969.miRNA:5666		empty_scaffold				uuagucuguuguuuuucuuac		03-LUSEN1NG-RP-051_D04_10MAR2007_026		unknown		n/a		unknown		2		8.984		1		20		63		82		UUAGUCUGUUGUUUUUCUUA		UAAGAGAAACAACAAACUAA		Cleavage		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:969		404		empty_scaffold						scaffold1606		343		746		uggcuacccuucgcuucauuagcacccuagguuagucucuuuguucuuagucuguuguuuuucuuacuuugucuucgagucuguacgaacuguagccuauuuggcuauaguuauugguguuauaaaaugagcugauuauaaaaaaaaguagcuuuuaacuaucgcccuaaauuuuaaaaaacuaggcuuuaacguagaggguuuauggcuucauggaacuaagauuuuaggaauagcgcaaaugguacuaaucuuaaauccuaaacccuaaauaaguuaguguuuaggguuaagagguaggguuuaggguuuaugguuuagaauaaugcugucaggggacauguucaguauacaaaucaacggccagucaauggagacucgcggugaugaaguggcaauggcuu

		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:970.miRNA:5672		empty_scaffold				uuagucuguuguuuuucuuac		Contig1311		MDH2; malate dehydrogenase [EC:1.1.1.37]		K00026		ko00020 Citrate cycle (TCA cycle) (3),ko00620 Pyruvate metabolism (3),ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko00710 Carbon fixation in photosynthetic organisms (4),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		7.237		1		20		109		128		UUAGUCUGUUGUUUUUCUUA		UAAAAAAAACAACAGACUGG		Cleavage		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:970		404		empty_scaffold						scaffold1606		343		746		uggcuacccuucgcuucauuagcacccuagguuagucucuuuguucuuagucuguuguuuuucuuacuuugucuucgagucuguacgaacuguagccuauuuggcuauaguuauugguguuauaaaaugagcugauuauaaaaaaaaguagcuuuuaacuaucgcccuaaauuuuaaaaaacuaggcuuuaacguagaggguuuauggcuucauggaacuaagauuuuaggaauagcgcaaaugguacuaaucuuaaauccuaaacccuaaauaaguuaguguuuaggguuaagagguaggguuuaggguuuaugguuuagaauaaugcugucaggggacauguucaguauacaaaucaacggccagucaauggagacucgcggugaugaaguggcaauggcuu

		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:970.miRNA:5672		empty_scaffold				uuagucuguuguuuuucuuac		03-LUSEN1NG-RP-051_D04_10MAR2007_026		unknown		n/a		unknown		2		8.984		1		20		63		82		UUAGUCUGUUGUUUUUCUUA		UAAGAGAAACAACAAACUAA		Cleavage		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:970		404		empty_scaffold						scaffold1606		343		746		uggcuacccuucgcuucauuagcacccuagguuagucucuuuguucuuagucuguuguuuuucuuacuuugucuucgagucuguacgaacuguagccuauuuggcuauaguuauugguguuauaaaaugagcugauuauaaaaaaaaguagcuuuuaacuaucgcccuaaauuuuaaaaaacuaggcuuuaacguagaggguuuauggcuucauggaacuaagauuuuaggaauagcgcaaaugguacuaaucuuaaauccuaaacccuaaauaaguuaguguuuaggguuaagagguaggguuuaggguuuaugguuuagaauaaugcugucaggggacauguucaguauacaaaucaacggccagucaauggagacucgcggugaugaaguggcaauggcuu

		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:971.miRNA:5678		empty_scaffold				uuagucuguuguuuuucuuac		Contig1311		MDH2; malate dehydrogenase [EC:1.1.1.37]		K00026		ko00020 Citrate cycle (TCA cycle) (3),ko00620 Pyruvate metabolism (3),ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko00710 Carbon fixation in photosynthetic organisms (4),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		7.237		1		20		109		128		UUAGUCUGUUGUUUUUCUUA		UAAAAAAAACAACAGACUGG		Cleavage		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:971		404		empty_scaffold						scaffold1606		343		746		uggcuacccuucgcuucauuagcacccuagguuagucucuuuguucuuagucuguuguuuuucuuacuuugucuucgagucuguacgaacuguagccuauuuggcuauaguuauugguguuauaaaaugagcugauuauaaaaaaaaguagcuuuuaacuaucgcccuaaauuuuaaaaaacuaggcuuuaacguagaggguuuauggcuucauggaacuaagauuuuaggaauagcgcaaaugguacuaaucuuaaauccuaaacccuaaauaaguuaguguuuaggguuaagagguaggguuuaggguuuaugguuuagaauaaugcugucaggggacauguucaguauacaaaucaacggccagucaauggagacucgcggugaugaaguggcaauggcuu

		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:971.miRNA:5678		empty_scaffold				uuagucuguuguuuuucuuac		03-LUSEN1NG-RP-051_D04_10MAR2007_026		unknown		n/a		unknown		2		8.984		1		20		63		82		UUAGUCUGUUGUUUUUCUUA		UAAGAGAAACAACAAACUAA		Cleavage		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:971		404		empty_scaffold						scaffold1606		343		746		uggcuacccuucgcuucauuagcacccuagguuagucucuuuguucuuagucuguuguuuuucuuacuuugucuucgagucuguacgaacuguagccuauuuggcuauaguuauugguguuauaaaaugagcugauuauaaaaaaaaguagcuuuuaacuaucgcccuaaauuuuaaaaaacuaggcuuuaacguagaggguuuauggcuucauggaacuaagauuuuaggaauagcgcaaaugguacuaaucuuaaauccuaaacccuaaauaaguuaguguuuaggguuaagagguaggguuuaggguuuaugguuuagaauaaugcugucaggggacauguucaguauacaaaucaacggccagucaauggagacucgcggugaugaaguggcaauggcuu

		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:972.miRNA:5687		empty_scaffold				uuagucuguuguuuuucuuac		Contig1311		MDH2; malate dehydrogenase [EC:1.1.1.37]		K00026		ko00020 Citrate cycle (TCA cycle) (3),ko00620 Pyruvate metabolism (3),ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko00710 Carbon fixation in photosynthetic organisms (4),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		7.237		1		20		109		128		UUAGUCUGUUGUUUUUCUUA		UAAAAAAAACAACAGACUGG		Cleavage		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:972		387		empty_scaffold						scaffold1606		352		738		uucgcuucauuagcacccuagguuagucucuuuguucuuagucuguuguuuuucuuacuuugucuucgagucuguacgaacuguagccuauuuggcuauaguuauugguguuauaaaaugagcugauuauaaaaaaaaguagcuuuuaacuaucgcccuaaauuuuaaaaaacuaggcuuuaacguagaggguuuauggcuucauggaacuaagauuuuaggaauagcgcaaaugguacuaaucuuaaauccuaaacccuaaauaaguuaguguuuaggguuaagagguaggguuuaggguuuaugguuuagaauaaugcugucaggggacauguucaguauacaaaucaacggccagucaauggagacucgcggugaugaaguggc

		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:972.miRNA:5687		empty_scaffold				uuagucuguuguuuuucuuac		03-LUSEN1NG-RP-051_D04_10MAR2007_026		unknown		n/a		unknown		2		8.984		1		20		63		82		UUAGUCUGUUGUUUUUCUUA		UAAGAGAAACAACAAACUAA		Cleavage		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:972		387		empty_scaffold						scaffold1606		352		738		uucgcuucauuagcacccuagguuagucucuuuguucuuagucuguuguuuuucuuacuuugucuucgagucuguacgaacuguagccuauuuggcuauaguuauugguguuauaaaaugagcugauuauaaaaaaaaguagcuuuuaacuaucgcccuaaauuuuaaaaaacuaggcuuuaacguagaggguuuauggcuucauggaacuaagauuuuaggaauagcgcaaaugguacuaaucuuaaauccuaaacccuaaauaaguuaguguuuaggguuaagagguaggguuuaggguuuaugguuuagaauaaugcugucaggggacauguucaguauacaaaucaacggccagucaauggagacucgcggugaugaaguggc

		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:973.miRNA:5693		empty_scaffold				uuagucuguuguuuuucuuac		Contig1311		MDH2; malate dehydrogenase [EC:1.1.1.37]		K00026		ko00020 Citrate cycle (TCA cycle) (3),ko00620 Pyruvate metabolism (3),ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko00710 Carbon fixation in photosynthetic organisms (4),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		7.237		1		20		109		128		UUAGUCUGUUGUUUUUCUUA		UAAAAAAAACAACAGACUGG		Cleavage		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:973		387		empty_scaffold						scaffold1606		352		738		uucgcuucauuagcacccuagguuagucucuuuguucuuagucuguuguuuuucuuacuuugucuucgagucuguacgaacuguagccuauuuggcuauaguuauugguguuauaaaaugagcugauuauaaaaaaaaguagcuuuuaacuaucgcccuaaauuuuaaaaaacuaggcuuuaacguagaggguuuauggcuucauggaacuaagauuuuaggaauagcgcaaaugguacuaaucuuaaauccuaaacccuaaauaaguuaguguuuaggguuaagagguaggguuuaggguuuaugguuuagaauaaugcugucaggggacauguucaguauacaaaucaacggccagucaauggagacucgcggugaugaaguggc

		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:973.miRNA:5693		empty_scaffold				uuagucuguuguuuuucuuac		03-LUSEN1NG-RP-051_D04_10MAR2007_026		unknown		n/a		unknown		2		8.984		1		20		63		82		UUAGUCUGUUGUUUUUCUUA		UAAGAGAAACAACAAACUAA		Cleavage		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:973		387		empty_scaffold						scaffold1606		352		738		uucgcuucauuagcacccuagguuagucucuuuguucuuagucuguuguuuuucuuacuuugucuucgagucuguacgaacuguagccuauuuggcuauaguuauugguguuauaaaaugagcugauuauaaaaaaaaguagcuuuuaacuaucgcccuaaauuuuaaaaaacuaggcuuuaacguagaggguuuauggcuucauggaacuaagauuuuaggaauagcgcaaaugguacuaaucuuaaauccuaaacccuaaauaaguuaguguuuaggguuaagagguaggguuuaggguuuaugguuuagaauaaugcugucaggggacauguucaguauacaaaucaacggccagucaauggagacucgcggugaugaaguggc

		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:974.miRNA:5699		empty_scaffold				uuagucuguuguuuuucuuac		Contig1311		MDH2; malate dehydrogenase [EC:1.1.1.37]		K00026		ko00020 Citrate cycle (TCA cycle) (3),ko00620 Pyruvate metabolism (3),ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko00710 Carbon fixation in photosynthetic organisms (4),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		7.237		1		20		109		128		UUAGUCUGUUGUUUUUCUUA		UAAAAAAAACAACAGACUGG		Cleavage		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:974		387		empty_scaffold						scaffold1606		352		738		uucgcuucauuagcacccuagguuagucucuuuguucuuagucuguuguuuuucuuacuuugucuucgagucuguacgaacuguagccuauuuggcuauaguuauugguguuauaaaaugagcugauuauaaaaaaaaguagcuuuuaacuaucgcccuaaauuuuaaaaaacuaggcuuuaacguagaggguuuauggcuucauggaacuaagauuuuaggaauagcgcaaaugguacuaaucuuaaauccuaaacccuaaauaaguuaguguuuaggguuaagagguaggguuuaggguuuaugguuuagaauaaugcugucaggggacauguucaguauacaaaucaacggccagucaauggagacucgcggugaugaaguggc

		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:974.miRNA:5699		empty_scaffold				uuagucuguuguuuuucuuac		03-LUSEN1NG-RP-051_D04_10MAR2007_026		unknown		n/a		unknown		2		8.984		1		20		63		82		UUAGUCUGUUGUUUUUCUUA		UAAGAGAAACAACAAACUAA		Cleavage		scaffold1606.Lu0910.pre-miRNA:974		387		empty_scaffold						scaffold1606		352		738		uucgcuucauuagcacccuagguuagucucuuuguucuuagucuguuguuuuucuuacuuugucuucgagucuguacgaacuguagccuauuuggcuauaguuauugguguuauaaaaugagcugauuauaaaaaaaaguagcuuuuaacuaucgcccuaaauuuuaaaaaacuaggcuuuaacguagaggguuuauggcuucauggaacuaagauuuuaggaauagcgcaaaugguacuaaucuuaaauccuaaacccuaaauaaguuaguguuuaggguuaagagguaggguuuaggguuuaugguuuagaauaaugcugucaggggacauguucaguauacaaaucaacggccagucaauggagacucgcggugaugaaguggc

		scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:975.miRNA:5706		empty_scaffold				uauaaauauguuauguuguuu		LUSGE1NG-RP-366_A02_11JAN2008_016		LYPLA2; lysophospholipase II [EC:3.1.1.5]		K06130		ko00564 Glycerophospholipid metabolism (1)		2		4.333		1		20		69		89		UAUAAAU-AUGUUAUGUUGUU		AACAACAUAACAUCAUUUAUA		Cleavage		scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:975		396		empty_scaffold						scaffold1620		57		452		cuugugaauuuacuaccagauuaaaaaaguuuguauuuuaauacgucgaaaaugguauuuauaaauauguuauguuguuuuugggugcacucuauagacuacaacauuuaugcaagugagaaugaaggauguauugaaauaaaaaaaguuuuucaauaccacauuauaaauaaauaaauauuagagaagccuauguaaguuguaaaaacccaaaacuuuauaagguuguugauggaaaagagcucucauguuauaguaguaguuuggauuuauuauuggaauccgguuauuuaauuaagaggcacuaucguggcacucuauaagaugcauccuauaauuacuaacuuuuacaacuuuuauuuaagguuuccuauugguuggggguaaauuuagaac

		scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:976.miRNA:5712		empty_scaffold				uauaaauauguuauguuguuu		LUSGE1NG-RP-366_A02_11JAN2008_016		LYPLA2; lysophospholipase II [EC:3.1.1.5]		K06130		ko00564 Glycerophospholipid metabolism (1)		2		4.333		1		20		69		89		UAUAAAU-AUGUUAUGUUGUU		AACAACAUAACAUCAUUUAUA		Cleavage		scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:976		396		empty_scaffold						scaffold1620		57		452		cuugugaauuuacuaccagauuaaaaaaguuuguauuuuaauacgucgaaaaugguauuuauaaauauguuauguuguuuuugggugcacucuauagacuacaacauuuaugcaagugagaaugaaggauguauugaaauaaaaaaaguuuuucaauaccacauuauaaauaaauaaauauuagagaagccuauguaaguuguaaaaacccaaaacuuuauaagguuguugauggaaaagagcucucauguuauaguaguaguuuggauuuauuauuggaauccgguuauuuaauuaagaggcacuaucguggcacucuauaagaugcauccuauaauuacuaacuuuuacaacuuuuauuuaagguuuccuauugguuggggguaaauuuagaac

		scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:977.miRNA:5718		empty_scaffold				uauaaauauguuauguuguuu		LUSGE1NG-RP-366_A02_11JAN2008_016		LYPLA2; lysophospholipase II [EC:3.1.1.5]		K06130		ko00564 Glycerophospholipid metabolism (1)		2		4.333		1		20		69		89		UAUAAAU-AUGUUAUGUUGUU		AACAACAUAACAUCAUUUAUA		Cleavage		scaffold1620.Lu0910.pre-miRNA:977		396		empty_scaffold						scaffold1620		57		452		cuugugaauuuacuaccagauuaaaaaaguuuguauuuuaauacgucgaaaaugguauuuauaaauauguuauguuguuuuugggugcacucuauagacuacaacauuuaugcaagugagaaugaaggauguauugaaauaaaaaaaguuuuucaauaccacauuauaaauaaauaaauauuagagaagccuauguaaguuguaaaaacccaaaacuuuauaagguuguugauggaaaagagcucucauguuauaguaguaguuuggauuuauuauuggaauccgguuauuuaauuaagaggcacuaucguggcacucuauaagaugcauccuauaauuacuaacuuuuacaacuuuuauuuaagguuuccuauugguuggggguaaauuuagaac

		scaffold1627.Lu0910.pre-miRNA:978.miRNA:5720		inside		g43585		ucuacuaauugguagagcuu-		Contig685		unknown		n/a		unknown		3		15.39		1		20		62		81		UCUACUAAUUGGUAGAGCUU		AAGGUUUAACAAUUGGUAGA		Cleavage		scaffold1627.Lu0910.pre-miRNA:978		234		inside		g43585		383		scaffold1627		11262		11495		gcuuuagggucccugcuaaggcagguguaugcaagcugagagaccuuguggacacccuugauggaguaguugaguucaagacgagggucuacuaauugguagagcuuccuuuugucggcuaaguauggucuugcccaggauacaagguuuugcucaccacuuggucuuuucuuguccauugaucuccucccuguuaagaucucuaggauuacaacuccaaagcuguauacauca

		scaffold1627.Lu0910.pre-miRNA:978.miRNA:5723		inside		g43585		gacgagggucuacuaauuggu		Contig10823		unknown		n/a		unknown		2		16.392		1		20		382		401		GACGAGGGUCUACUAAUUGG		CCCAUUAGAAGACCCUCGUC		Cleavage		scaffold1627.Lu0910.pre-miRNA:978		234		inside		g43585		383		scaffold1627		11262		11495		gcuuuagggucccugcuaaggcagguguaugcaagcugagagaccuuguggacacccuugauggaguaguugaguucaagacgagggucuacuaauugguagagcuuccuuuugucggcuaaguauggucuugcccaggauacaagguuuugcucaccacuuggucuuuucuuguccauugaucuccucccuguuaagaucucuaggauuacaacuccaaagcuguauacauca

		scaffold1627.Lu0910.pre-miRNA:978.miRNA:5723		inside		g43585		gacgagggucuacuaauuggu		LUSTC1NG_Contig1275		unknown		n/a		unknown		3		19.13		1		20		541		560		GACGAGGGUCUACUAAUUGG		CCAAUUCGUAGAUCCUCAUC		Cleavage		scaffold1627.Lu0910.pre-miRNA:978		234		inside		g43585		383		scaffold1627		11262		11495		gcuuuagggucccugcuaaggcagguguaugcaagcugagagaccuuguggacacccuugauggaguaguugaguucaagacgagggucuacuaauugguagagcuuccuuuugucggcuaaguauggucuugcccaggauacaagguuuugcucaccacuuggucuuuucuuguccauugaucuccucccuguuaagaucucuaggauuacaacuccaaagcuguauacauca

		scaffold1627.Lu0910.pre-miRNA:978.miRNA:5724		inside		g43585		agggucuacuaauugguagag		Contig8250		E2.2.1.6S; acetolactate synthase I/III small subunit [EC:2.2.1.6]		K01653		ko00290 Valine, leucine and isoleucine biosynthesis (2),ko00650 Butanoate metabolism (1),ko00660 C5-Branched dibasic acid metabolism (1),ko00770 Pantothenate and CoA biosynthesis (2),ko01100 Metabolic pathways (12),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (7)		3		18.64		1		21		294		314		AGGGUCUACUAAUUGGUAGAG		CUGUACAAGUUAGUAGACCUU		Cleavage		scaffold1627.Lu0910.pre-miRNA:978		234		inside		g43585		383		scaffold1627		11262		11495		gcuuuagggucccugcuaaggcagguguaugcaagcugagagaccuuguggacacccuugauggaguaguugaguucaagacgagggucuacuaauugguagagcuuccuuuugucggcuaaguauggucuugcccaggauacaagguuuugcucaccacuuggucuuuucuuguccauugaucuccucccuguuaagaucucuaggauuacaacuccaaagcuguauacauca

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5779		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.814		1		20		584		603		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5779		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		11.81		1		20		510		529		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5779		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.578		1		20		448		467		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5780		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.944		1		21		584		604		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5780		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		11.894		1		21		510		530		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5780		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.406		1		21		448		468		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5781		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		13.247		1		21		586		606		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5781		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.103		1		21		512		532		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5781		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.815		1		21		450		470		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5782		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		13.185		1		21		585		605		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5782		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.091		1		21		511		531		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5782		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig6916		unknown		n/a		unknown		2		13.963		1		21		314		334		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUUUCCAUUCGACAUUCCAG		Translation		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5782		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.602		1		21		449		469		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:986		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5785		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.814		1		20		584		603		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5785		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		11.81		1		20		510		529		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5785		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.578		1		20		448		467		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5786		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.944		1		21		584		604		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5786		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		11.894		1		21		510		530		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5786		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.406		1		21		448		468		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5787		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		13.247		1		21		586		606		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5787		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.103		1		21		512		532		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5787		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.815		1		21		450		470		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5788		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		13.185		1		21		585		605		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5788		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.091		1		21		511		531		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5788		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig6916		unknown		n/a		unknown		2		13.963		1		21		314		334		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUUUCCAUUCGACAUUCCAG		Translation		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5788		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.602		1		21		449		469		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:987		192		empty_scaffold						scaffold1852		5059		5250		augugaguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5791		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.814		1		20		584		603		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5791		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		11.81		1		20		510		529		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5791		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.578		1		20		448		467		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5792		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.944		1		21		584		604		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5792		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		11.894		1		21		510		530		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5792		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.406		1		21		448		468		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5793		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		13.247		1		21		586		606		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5793		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.103		1		21		512		532		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5793		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.815		1		21		450		470		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5794		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		13.185		1		21		585		605		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5794		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.091		1		21		511		531		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5794		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig6916		unknown		n/a		unknown		2		13.963		1		21		314		334		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUUUCCAUUCGACAUUCCAG		Translation		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5794		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.602		1		21		449		469		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:988		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5797		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.814		1		20		584		603		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5797		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		11.81		1		20		510		529		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5797		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.578		1		20		448		467		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5798		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.944		1		21		584		604		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5798		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		11.894		1		21		510		530		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5798		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.406		1		21		448		468		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5799		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		13.247		1		21		586		606		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5799		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.103		1		21		512		532		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5799		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.815		1		21		450		470		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5800		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		13.185		1		21		585		605		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5800		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.091		1		21		511		531		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5800		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig6916		unknown		n/a		unknown		2		13.963		1		21		314		334		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUUUCCAUUCGACAUUCCAG		Translation		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5800		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.602		1		21		449		469		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:989		183		empty_scaffold						scaffold1852		5064		5246		aguucauuuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5803		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.814		1		20		584		603		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5803		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		11.81		1		20		510		529		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5803		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.578		1		20		448		467		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5804		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.944		1		21		584		604		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5804		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		11.894		1		21		510		530		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5804		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.406		1		21		448		468		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5805		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		13.247		1		21		586		606		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5805		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.103		1		21		512		532		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5805		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.815		1		21		450		470		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5806		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		13.185		1		21		585		605		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5806		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.091		1		21		511		531		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5806		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig6916		unknown		n/a		unknown		2		13.963		1		21		314		334		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUUUCCAUUCGACAUUCCAG		Translation		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5806		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.602		1		21		449		469		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:990		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5809		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.814		1		20		584		603		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5809		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		11.81		1		20		510		529		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5809		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.578		1		20		448		467		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5810		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.944		1		21		584		604		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5810		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		11.894		1		21		510		530		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5810		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.406		1		21		448		468		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5811		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		13.247		1		21		586		606		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5811		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.103		1		21		512		532		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5811		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.815		1		21		450		470		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5812		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		13.185		1		21		585		605		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5812		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.091		1		21		511		531		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5812		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig6916		unknown		n/a		unknown		2		13.963		1		21		314		334		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUUUCCAUUCGACAUUCCAG		Translation		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5812		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.602		1		21		449		469		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:991		175		empty_scaffold						scaffold1852		5071		5245		uuugauuugauauaucaauuaaucuucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5815		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.814		1		20		584		603		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5815		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		11.81		1		20		510		529		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5815		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.578		1		20		448		467		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5816		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.944		1		21		584		604		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5816		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		11.894		1		21		510		530		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5816		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.406		1		21		448		468		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5817		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		13.247		1		21		586		606		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5817		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.103		1		21		512		532		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5817		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.815		1		21		450		470		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5818		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		13.185		1		21		585		605		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5818		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.091		1		21		511		531		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5818		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig6916		unknown		n/a		unknown		2		13.963		1		21		314		334		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUUUCCAUUCGACAUUCCAG		Translation		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5818		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.602		1		21		449		469		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:992		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5821		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.814		1		20		584		603		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5821		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		11.81		1		20		510		529		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5821		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.578		1		20		448		467		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5822		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.944		1		21		584		604		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5822		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		11.894		1		21		510		530		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5822		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.406		1		21		448		468		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5823		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		13.247		1		21		586		606		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5823		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.103		1		21		512		532		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5823		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.815		1		21		450		470		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5824		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		13.185		1		21		585		605		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5824		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.091		1		21		511		531		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5824		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig6916		unknown		n/a		unknown		2		13.963		1		21		314		334		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUUUCCAUUCGACAUUCCAG		Translation		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5824		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.602		1		21		449		469		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:993		151		empty_scaffold						scaffold1852		5095		5245		uucuacuaaccuucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggau

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5827		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.814		1		20		584		603		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5827		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		11.81		1		20		510		529		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5827		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.578		1		20		448		467		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5828		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.944		1		21		584		604		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5828		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		11.894		1		21		510		530		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5828		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.406		1		21		448		468		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5829		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		13.247		1		21		586		606		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5829		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.103		1		21		512		532		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5829		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.815		1		21		450		470		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5830		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		13.185		1		21		585		605		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5830		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.091		1		21		511		531		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5830		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig6916		unknown		n/a		unknown		2		13.963		1		21		314		334		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUUUCCAUUCGACAUUCCAG		Translation		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5830		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.602		1		21		449		469		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:994		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5833		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.814		1		20		584		603		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5833		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		11.81		1		20		510		529		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5833		empty_scaffold				ggaauauggaauggaaaagaa		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.578		1		20		448		467		GGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCC		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5834		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.944		1		21		584		604		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5834		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		11.894		1		21		510		530		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5834		empty_scaffold				uggaauauggaauggaaaaga		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.406		1		21		448		468		UGGAAUAUGGAAUGGAAAAGA		UCUUGUCCGUUCCAUAUUCCA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5835		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		13.247		1		21		586		606		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5835		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.103		1		21		512		532		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5835		empty_scaffold				ucuggaauauggaauggaaaa		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.815		1		21		450		470		UCUGGAAUAUGGAAUGGAAAA		UUGUCCGUUCCAUAUUCCAGA		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5836		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig2736		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		13.185		1		21		585		605		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5836		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig3038		E2.4.2.7; adenine phosphoribosyltransferase [EC:2.4.2.7]		K00759		ko00230 Purine metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.091		1		21		511		531		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5836		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		Contig6916		unknown		n/a		unknown		2		13.963		1		21		314		334		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUUUCCAUUCGACAUUCCAG		Translation		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5836		empty_scaffold				cuggaauauggaauggaaaag		LUSHE1AD-RP-310_A11_16JUN2008_048		unknown		n/a		unknown		1.5		11.602		1		21		449		469		CUGGAAUAUGGAAUGGAAAAG		CUUGUCCGUUCCAUAUUCCAG		Cleavage		scaffold1852.Lu0910.pre-miRNA:995		144		empty_scaffold						scaffold1852		5107		5250		ucacuuccucuggaauauggaauggaaaagaauggauguguacauucuuuuccauuccauauacuagaucagacgugcuuucaaaucuauauauaugaagauaugaaaauauacccuuaucgacuuuucaaucguggauauaua

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5863		inside		g44356		cccuagcuuuuuuuugcuccu		Contig5278		unknown		n/a		unknown		3		15.308		1		21		497		517		CCCUAGCUUUUUUUUGCUCCU		AGGAUCAAAAGAAAGCUGGGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000		440		inside		g44356		721		scaffold1880		4044		4483		cacuguaacuuucugugugcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5864		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		Contig11016		lon; ATP-dependent Lon protease [EC:3.4.21.53]		K01338		ko04112 Cell cycle - Caulobacter (1)		3		16.727		1		21		332		352		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		GGGGAGUAAUAAAAAGCUAGC		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000		440		inside		g44356		721		scaffold1880		4044		4483		cacuguaacuuucugugugcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5864		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		03-LUSEN1NG-RP-062_B07_10MAR2007_061		unknown		n/a		unknown		2.5		22.087		1		21		371		391		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGGAGAAAAAAAAAGCUUGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000		440		inside		g44356		721		scaffold1880		4044		4483		cacuguaacuuucugugugcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5864		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		Contig12616		unknown		n/a		unknown		2.5		18.936		1		21		243		263		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		GAGGAGGAAAAAAAAGCUUGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000		440		inside		g44356		721		scaffold1880		4044		4483		cacuguaacuuucugugugcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5864		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		Contig13995		unknown		n/a		unknown		3		17.905		1		21		153		173		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGGGGUAGUAAAGAGCUAGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000		440		inside		g44356		721		scaffold1880		4044		4483		cacuguaacuuucugugugcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5864		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		Contig5278		unknown		n/a		unknown		2		14.793		1		21		496		516		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGGAUCAAAAGAAAGCUGGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000		440		inside		g44356		721		scaffold1880		4044		4483		cacuguaacuuucugugugcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5864		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		Contig8842		unknown		n/a		unknown		3		14.058		1		21		495		515		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGGAUCAAAAGAAAGCUUGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000		440		inside		g44356		721		scaffold1880		4044		4483		cacuguaacuuucugugugcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5865		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		Contig11016		lon; ATP-dependent Lon protease [EC:3.4.21.53]		K01338		ko04112 Cell cycle - Caulobacter (1)		2.5		18.401		1		21		331		351		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUUC		GGGGGAGUAAUAAAAAGCUAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000		440		inside		g44356		721		scaffold1880		4044		4483		cacuguaacuuucugugugcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5865		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		Contig10344		PRPF8; pre-mRNA-processing factor 8		K12856		ko03040 Spliceosome (2)		2.5		9.834		1		20		198		217		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AGGGAACAAACAAAAGCUAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000		440		inside		g44356		721		scaffold1880		4044		4483		cacuguaacuuucugugugcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5865		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		03-LUSEN1NG-RP-148_C07_27MAR2007_059		unknown		K15164		unknown		3		12.644		1		20		85		104		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGAAGCAGAAAGAAGCUAU		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000		440		inside		g44356		721		scaffold1880		4044		4483		cacuguaacuuucugugugcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5865		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		03-LUSEN1NG-RP-062_B07_10MAR2007_061		unknown		n/a		unknown		2.5		21.86		1		21		370		390		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUUC		GAAGGAGAAAAAAAAAGCUUG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000		440		inside		g44356		721		scaffold1880		4044		4483		cacuguaacuuucugugugcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5865		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		Contig12616		unknown		n/a		unknown		3		18.042		1		21		242		262		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUUC		GGAGGAGGAAAAAAAAGCUUG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000		440		inside		g44356		721		scaffold1880		4044		4483		cacuguaacuuucugugugcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5865		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		Contig5278		unknown		n/a		unknown		2		15.137		1		20		496		515		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGGAUCAAAAGAAAGCUGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000		440		inside		g44356		721		scaffold1880		4044		4483		cacuguaacuuucugugugcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5865		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		Contig9122		unknown		n/a		unknown		3		15.505		1		21		189		209		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUUC		GAAGAAGCAAAAAGAAGCUGU		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000		440		inside		g44356		721		scaffold1880		4044		4483		cacuguaacuuucugugugcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5866		inside		g44356		ugauuaaggguaaaaguaaau		Contig2368		unknown		n/a		unknown		2.5		13.801		1		20		1138		1157		UGAUUAAGGGUAAAAGUAAA		UUUUUUUUUACUUUUAAUCA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000		440		inside		g44356		721		scaffold1880		4044		4483		cacuguaacuuucugugugcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5866		inside		g44356		ugauuaaggguaaaaguaaau		Contig9235		unknown		n/a		unknown		0		11.01		1		21		500		520		UGAUUAAGGGUAAAAGUAAAU		AUUUACUUUUACCCUUAAUCA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000		440		inside		g44356		721		scaffold1880		4044		4483		cacuguaacuuucugugugcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5866		inside		g44356		ugauuaaggguaaaaguaaau		LUSEN1NG_Contig1037		unknown		n/a		unknown		3		4.883		1		20		166		185		UGAUUAAGGGUAAAAGUAAA		CUUAAUCUUACCCUUAAUCA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000		440		inside		g44356		721		scaffold1880		4044		4483		cacuguaacuuucugugugcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5866		inside		g44356		ugauuaaggguaaaaguaaau		LUSTC1NG-RP-235_G12_15MAY2007_084		unknown		n/a		unknown		3		11.11		1		20		585		604		UGAUUAAGGGUAAAAGUAAA		UUUACUUUUAUGUUUAAUUG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1000		440		inside		g44356		721		scaffold1880		4044		4483		cacuguaacuuucugugugcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5869		inside		g44356		cccuagcuuuuuuuugcuccu		Contig5278		unknown		n/a		unknown		3		15.308		1		21		497		517		CCCUAGCUUUUUUUUGCUCCU		AGGAUCAAAAGAAAGCUGGGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001		429		inside		g44356		714		scaffold1880		4062		4490		gcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuuguuuuga

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5870		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		Contig11016		lon; ATP-dependent Lon protease [EC:3.4.21.53]		K01338		ko04112 Cell cycle - Caulobacter (1)		3		16.727		1		21		332		352		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		GGGGAGUAAUAAAAAGCUAGC		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001		429		inside		g44356		714		scaffold1880		4062		4490		gcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuuguuuuga

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5870		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		03-LUSEN1NG-RP-062_B07_10MAR2007_061		unknown		n/a		unknown		2.5		22.087		1		21		371		391		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGGAGAAAAAAAAAGCUUGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001		429		inside		g44356		714		scaffold1880		4062		4490		gcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuuguuuuga

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5870		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		Contig12616		unknown		n/a		unknown		2.5		18.936		1		21		243		263		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		GAGGAGGAAAAAAAAGCUUGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001		429		inside		g44356		714		scaffold1880		4062		4490		gcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuuguuuuga

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5870		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		Contig13995		unknown		n/a		unknown		3		17.905		1		21		153		173		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGGGGUAGUAAAGAGCUAGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001		429		inside		g44356		714		scaffold1880		4062		4490		gcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuuguuuuga

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5870		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		Contig5278		unknown		n/a		unknown		2		14.793		1		21		496		516		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGGAUCAAAAGAAAGCUGGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001		429		inside		g44356		714		scaffold1880		4062		4490		gcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuuguuuuga

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5870		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		Contig8842		unknown		n/a		unknown		3		14.058		1		21		495		515		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGGAUCAAAAGAAAGCUUGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001		429		inside		g44356		714		scaffold1880		4062		4490		gcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuuguuuuga

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5871		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		Contig11016		lon; ATP-dependent Lon protease [EC:3.4.21.53]		K01338		ko04112 Cell cycle - Caulobacter (1)		2.5		18.401		1		21		331		351		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUUC		GGGGGAGUAAUAAAAAGCUAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001		429		inside		g44356		714		scaffold1880		4062		4490		gcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuuguuuuga

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5871		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		Contig10344		PRPF8; pre-mRNA-processing factor 8		K12856		ko03040 Spliceosome (2)		2.5		9.834		1		20		198		217		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AGGGAACAAACAAAAGCUAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001		429		inside		g44356		714		scaffold1880		4062		4490		gcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuuguuuuga

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5871		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		03-LUSEN1NG-RP-148_C07_27MAR2007_059		unknown		K15164		unknown		3		12.644		1		20		85		104		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGAAGCAGAAAGAAGCUAU		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001		429		inside		g44356		714		scaffold1880		4062		4490		gcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuuguuuuga

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5871		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		03-LUSEN1NG-RP-062_B07_10MAR2007_061		unknown		n/a		unknown		2.5		21.86		1		21		370		390		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUUC		GAAGGAGAAAAAAAAAGCUUG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001		429		inside		g44356		714		scaffold1880		4062		4490		gcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuuguuuuga

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5871		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		Contig12616		unknown		n/a		unknown		3		18.042		1		21		242		262		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUUC		GGAGGAGGAAAAAAAAGCUUG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001		429		inside		g44356		714		scaffold1880		4062		4490		gcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuuguuuuga

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5871		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		Contig5278		unknown		n/a		unknown		2		15.137		1		20		496		515		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGGAUCAAAAGAAAGCUGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001		429		inside		g44356		714		scaffold1880		4062		4490		gcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuuguuuuga

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5871		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		Contig9122		unknown		n/a		unknown		3		15.505		1		21		189		209		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUUC		GAAGAAGCAAAAAGAAGCUGU		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001		429		inside		g44356		714		scaffold1880		4062		4490		gcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuuguuuuga

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5872		inside		g44356		ugauuaaggguaaaaguaaau		Contig2368		unknown		n/a		unknown		2.5		13.801		1		20		1138		1157		UGAUUAAGGGUAAAAGUAAA		UUUUUUUUUACUUUUAAUCA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001		429		inside		g44356		714		scaffold1880		4062		4490		gcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuuguuuuga

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5872		inside		g44356		ugauuaaggguaaaaguaaau		Contig9235		unknown		n/a		unknown		0		11.01		1		21		500		520		UGAUUAAGGGUAAAAGUAAAU		AUUUACUUUUACCCUUAAUCA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001		429		inside		g44356		714		scaffold1880		4062		4490		gcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuuguuuuga

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5872		inside		g44356		ugauuaaggguaaaaguaaau		LUSEN1NG_Contig1037		unknown		n/a		unknown		3		4.883		1		20		166		185		UGAUUAAGGGUAAAAGUAAA		CUUAAUCUUACCCUUAAUCA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001		429		inside		g44356		714		scaffold1880		4062		4490		gcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuuguuuuga

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5872		inside		g44356		ugauuaaggguaaaaguaaau		LUSTC1NG-RP-235_G12_15MAY2007_084		unknown		n/a		unknown		3		11.11		1		20		585		604		UGAUUAAGGGUAAAAGUAAA		UUUACUUUUAUGUUUAAUUG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1001		429		inside		g44356		714		scaffold1880		4062		4490		gcaguauaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuuguuuuga

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5875		inside		g44356		cccuagcuuuuuuuugcuccu		Contig5278		unknown		n/a		unknown		3		15.308		1		21		497		517		CCCUAGCUUUUUUUUGCUCCU		AGGAUCAAAAGAAAGCUGGGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002		416		inside		g44356		721		scaffold1880		4068		4483		uaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5876		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		Contig11016		lon; ATP-dependent Lon protease [EC:3.4.21.53]		K01338		ko04112 Cell cycle - Caulobacter (1)		3		16.727		1		21		332		352		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		GGGGAGUAAUAAAAAGCUAGC		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002		416		inside		g44356		721		scaffold1880		4068		4483		uaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5876		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		03-LUSEN1NG-RP-062_B07_10MAR2007_061		unknown		n/a		unknown		2.5		22.087		1		21		371		391		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGGAGAAAAAAAAAGCUUGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002		416		inside		g44356		721		scaffold1880		4068		4483		uaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5876		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		Contig12616		unknown		n/a		unknown		2.5		18.936		1		21		243		263		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		GAGGAGGAAAAAAAAGCUUGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002		416		inside		g44356		721		scaffold1880		4068		4483		uaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5876		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		Contig13995		unknown		n/a		unknown		3		17.905		1		21		153		173		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGGGGUAGUAAAGAGCUAGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002		416		inside		g44356		721		scaffold1880		4068		4483		uaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5876		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		Contig5278		unknown		n/a		unknown		2		14.793		1		21		496		516		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGGAUCAAAAGAAAGCUGGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002		416		inside		g44356		721		scaffold1880		4068		4483		uaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5876		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		Contig8842		unknown		n/a		unknown		3		14.058		1		21		495		515		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGGAUCAAAAGAAAGCUUGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002		416		inside		g44356		721		scaffold1880		4068		4483		uaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5877		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		Contig11016		lon; ATP-dependent Lon protease [EC:3.4.21.53]		K01338		ko04112 Cell cycle - Caulobacter (1)		2.5		18.401		1		21		331		351		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUUC		GGGGGAGUAAUAAAAAGCUAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002		416		inside		g44356		721		scaffold1880		4068		4483		uaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5877		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		Contig10344		PRPF8; pre-mRNA-processing factor 8		K12856		ko03040 Spliceosome (2)		2.5		9.834		1		20		198		217		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AGGGAACAAACAAAAGCUAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002		416		inside		g44356		721		scaffold1880		4068		4483		uaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5877		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		03-LUSEN1NG-RP-148_C07_27MAR2007_059		unknown		K15164		unknown		3		12.644		1		20		85		104		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGAAGCAGAAAGAAGCUAU		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002		416		inside		g44356		721		scaffold1880		4068		4483		uaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5877		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		03-LUSEN1NG-RP-062_B07_10MAR2007_061		unknown		n/a		unknown		2.5		21.86		1		21		370		390		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUUC		GAAGGAGAAAAAAAAAGCUUG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002		416		inside		g44356		721		scaffold1880		4068		4483		uaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5877		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		Contig12616		unknown		n/a		unknown		3		18.042		1		21		242		262		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUUC		GGAGGAGGAAAAAAAAGCUUG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002		416		inside		g44356		721		scaffold1880		4068		4483		uaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5877		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		Contig5278		unknown		n/a		unknown		2		15.137		1		20		496		515		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGGAUCAAAAGAAAGCUGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002		416		inside		g44356		721		scaffold1880		4068		4483		uaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5877		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		Contig9122		unknown		n/a		unknown		3		15.505		1		21		189		209		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUUC		GAAGAAGCAAAAAGAAGCUGU		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002		416		inside		g44356		721		scaffold1880		4068		4483		uaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5878		inside		g44356		ugauuaaggguaaaaguaaau		Contig2368		unknown		n/a		unknown		2.5		13.801		1		20		1138		1157		UGAUUAAGGGUAAAAGUAAA		UUUUUUUUUACUUUUAAUCA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002		416		inside		g44356		721		scaffold1880		4068		4483		uaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5878		inside		g44356		ugauuaaggguaaaaguaaau		Contig9235		unknown		n/a		unknown		0		11.01		1		21		500		520		UGAUUAAGGGUAAAAGUAAAU		AUUUACUUUUACCCUUAAUCA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002		416		inside		g44356		721		scaffold1880		4068		4483		uaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5878		inside		g44356		ugauuaaggguaaaaguaaau		LUSEN1NG_Contig1037		unknown		n/a		unknown		3		4.883		1		20		166		185		UGAUUAAGGGUAAAAGUAAA		CUUAAUCUUACCCUUAAUCA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002		416		inside		g44356		721		scaffold1880		4068		4483		uaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5878		inside		g44356		ugauuaaggguaaaaguaaau		LUSTC1NG-RP-235_G12_15MAY2007_084		unknown		n/a		unknown		3		11.11		1		20		585		604		UGAUUAAGGGUAAAAGUAAA		UUUACUUUUAUGUUUAAUUG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1002		416		inside		g44356		721		scaffold1880		4068		4483		uaggauuguuuaguuuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccguuuuaguucuu

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5881		inside		g44356		cccuagcuuuuuuuugcuccu		Contig5278		unknown		n/a		unknown		3		15.308		1		21		497		517		CCCUAGCUUUUUUUUGCUCCU		AGGAUCAAAAGAAAGCUGGGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003		391		inside		g44356		732		scaffold1880		4082		4472		uuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5882		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		Contig11016		lon; ATP-dependent Lon protease [EC:3.4.21.53]		K01338		ko04112 Cell cycle - Caulobacter (1)		3		16.727		1		21		332		352		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		GGGGAGUAAUAAAAAGCUAGC		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003		391		inside		g44356		732		scaffold1880		4082		4472		uuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5882		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		03-LUSEN1NG-RP-062_B07_10MAR2007_061		unknown		n/a		unknown		2.5		22.087		1		21		371		391		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGGAGAAAAAAAAAGCUUGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003		391		inside		g44356		732		scaffold1880		4082		4472		uuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5882		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		Contig12616		unknown		n/a		unknown		2.5		18.936		1		21		243		263		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		GAGGAGGAAAAAAAAGCUUGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003		391		inside		g44356		732		scaffold1880		4082		4472		uuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5882		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		Contig13995		unknown		n/a		unknown		3		17.905		1		21		153		173		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGGGGUAGUAAAGAGCUAGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003		391		inside		g44356		732		scaffold1880		4082		4472		uuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5882		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		Contig5278		unknown		n/a		unknown		2		14.793		1		21		496		516		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGGAUCAAAAGAAAGCUGGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003		391		inside		g44356		732		scaffold1880		4082		4472		uuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5882		inside		g44356		ccuagcuuuuuuuugcuccuu		Contig8842		unknown		n/a		unknown		3		14.058		1		21		495		515		CCUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGGAUCAAAAGAAAGCUUGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003		391		inside		g44356		732		scaffold1880		4082		4472		uuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5883		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		Contig11016		lon; ATP-dependent Lon protease [EC:3.4.21.53]		K01338		ko04112 Cell cycle - Caulobacter (1)		2.5		18.401		1		21		331		351		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUUC		GGGGGAGUAAUAAAAAGCUAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003		391		inside		g44356		732		scaffold1880		4082		4472		uuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5883		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		Contig10344		PRPF8; pre-mRNA-processing factor 8		K12856		ko03040 Spliceosome (2)		2.5		9.834		1		20		198		217		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AGGGAACAAACAAAAGCUAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003		391		inside		g44356		732		scaffold1880		4082		4472		uuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5883		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		03-LUSEN1NG-RP-148_C07_27MAR2007_059		unknown		K15164		unknown		3		12.644		1		20		85		104		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGAAGCAGAAAGAAGCUAU		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003		391		inside		g44356		732		scaffold1880		4082		4472		uuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5883		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		03-LUSEN1NG-RP-062_B07_10MAR2007_061		unknown		n/a		unknown		2.5		21.86		1		21		370		390		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUUC		GAAGGAGAAAAAAAAAGCUUG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003		391		inside		g44356		732		scaffold1880		4082		4472		uuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5883		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		Contig12616		unknown		n/a		unknown		3		18.042		1		21		242		262		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUUC		GGAGGAGGAAAAAAAAGCUUG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003		391		inside		g44356		732		scaffold1880		4082		4472		uuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5883		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		Contig5278		unknown		n/a		unknown		2		15.137		1		20		496		515		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUU		AAGGAUCAAAAGAAAGCUGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003		391		inside		g44356		732		scaffold1880		4082		4472		uuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5883		inside		g44356		cuagcuuuuuuuugcuccuuc		Contig9122		unknown		n/a		unknown		3		15.505		1		21		189		209		CUAGCUUUUUUUUGCUCCUUC		GAAGAAGCAAAAAGAAGCUGU		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003		391		inside		g44356		732		scaffold1880		4082		4472		uuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5884		inside		g44356		ugauuaaggguaaaaguaaau		Contig2368		unknown		n/a		unknown		2.5		13.801		1		20		1138		1157		UGAUUAAGGGUAAAAGUAAA		UUUUUUUUUACUUUUAAUCA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003		391		inside		g44356		732		scaffold1880		4082		4472		uuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5884		inside		g44356		ugauuaaggguaaaaguaaau		Contig9235		unknown		n/a		unknown		0		11.01		1		21		500		520		UGAUUAAGGGUAAAAGUAAAU		AUUUACUUUUACCCUUAAUCA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003		391		inside		g44356		732		scaffold1880		4082		4472		uuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5884		inside		g44356		ugauuaaggguaaaaguaaau		LUSEN1NG_Contig1037		unknown		n/a		unknown		3		4.883		1		20		166		185		UGAUUAAGGGUAAAAGUAAA		CUUAAUCUUACCCUUAAUCA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003		391		inside		g44356		732		scaffold1880		4082		4472		uuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5884		inside		g44356		ugauuaaggguaaaaguaaau		LUSTC1NG-RP-235_G12_15MAY2007_084		unknown		n/a		unknown		3		11.11		1		20		585		604		UGAUUAAGGGUAAAAGUAAA		UUUACUUUUAUGUUUAAUUG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1003		391		inside		g44356		732		scaffold1880		4082		4472		uuagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5885		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		03-LUSBE1NG-RP-120_E02_21FEB2007_008		unknown		n/a		unknown		2.5		19.616		1		20		58		77		UGCUCCUUCUACUACUUCCU		CGGAAGUAGGAGGAGGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5885		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		Contig8619		unknown		n/a		unknown		3		22.151		1		21		263		283		UGCUCCUUCUACUACUUCCUU		GAGGAAGUAGUAAGAAGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5885		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		Contig8807		unknown		n/a		unknown		3		21.538		1		21		839		859		UGCUCCUUCUACUACUUCCUU		GAGGAAGUUGUUGGGGGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5885		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		Contig9810		unknown		n/a		unknown		2.5		19.08		1		20		450		469		UGCUCCUUCUACUACUUCCU		AGAGAGUAGUAAAAGGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5885		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		LUSTE1AD-RP-288_F18_22MAY2008_075		unknown		n/a		unknown		3		22.151		1		21		218		238		UGCUCCUUCUACUACUUCCUU		GAGGAAGUAGUAAGAAGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5886		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig11719		EPN; epsin		K12471		ko04144 Endocytosis (2)		3		19.661		1		21		1774		1794		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CAGAGGAAGUAGUUGAAGAAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5886		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig10351		unknown		n/a		unknown		3		18.534		1		20		458		477		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		GAAGGGAGCGGUAGAGGGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5886		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig4549		unknown		n/a		unknown		3		22.789		1		21		255		275		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CGGAGGGAGUAGUAGUAGGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5886		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig615		unknown		n/a		unknown		3		18.999		1		20		769		788		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		GGAGGGAGGAGUAGAGGGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5886		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig6780		unknown		n/a		unknown		3		18.011		1		20		830		849		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		ACAGGAAGAAGUAGAAGGAA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5886		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig9186		unknown		n/a		unknown		3		16.724		1		20		754		773		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		GAAGGAAGGAGUAGAAGCAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5886		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig9991		unknown		n/a		unknown		3		17.528		1		20		1323		1342		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		AAAGGGAGGAGUAGAAAGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5886		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		LUSGC1NG-RP-203_C04_7FEB2007_028		unknown		n/a		unknown		3		22.182		1		21		456		476		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CGAAGGAGGUGGGAGGAGGAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5886		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		LUSME1NG-RP-195_F12_16MAY2007_086		unknown		n/a		unknown		3		7.205		1		21		532		552		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CAGGGGAAGGAGGAGAAGGAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5886		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		LUSTE1AD_Contig1930		unknown		n/a		unknown		3		22.789		1		21		225		245		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CGGAGGGAGUAGUAGUAGGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5887		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		Contig4549		unknown		n/a		unknown		3		24.489		1		21		254		274		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGGAGGGAGUAGUAGUAGGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5887		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		Contig6238		unknown		n/a		unknown		3		16.605		1		21		380		400		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGACGGAAGAAGUAGGAGGA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5887		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		Contig6780		unknown		n/a		unknown		3		18.137		1		21		828		848		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GGACAGGAAGAAGUAGAAGGA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5887		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		LUSGC1NG-RP-203_C04_7FEB2007_028		unknown		n/a		unknown		3		23.29		1		20		456		475		UCCUUCUACUACUUCCUUUG		CGAAGGAGGUGGGAGGAGGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5887		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		LUSHE1NG-RP-042_E02_09FEB2007_008		unknown		n/a		unknown		3		18.334		1		21		369		389		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGACGGAAGAAGUAGGAGGA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5887		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		LUSTE1AD_Contig1930		unknown		n/a		unknown		3		24.489		1		21		224		244		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGGAGGGAGUAGUAGUAGGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5887		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		LUSTE1AD-RP-252_L18_9MAY2008_069		unknown		n/a		unknown		3		16.786		1		21		427		447		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGACGGAAGAAGUAGGAGGA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5888		inside		g44356		gcuccuucuacuacuuccuuu		LUSES3AD-T3-009_N04_11AUG2009_004		unknown		K00924		unknown		3		24.17		1		21		78		98		GCUCCUUCUACUACUUCCUUU		GGAGGAAGGAGAGGAAGGAGC		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5889		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		Contig10195		unknown		n/a		unknown		2.5		22.938		1		21		763		783		CCUUCUACUACUUCCUUUGCC		GGGAAGGGAAGUAGUAGAAGC		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5889		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		Contig6238		unknown		n/a		unknown		3		16.812		1		21		379		399		CCUUCUACUACUUCCUUUGCC		GGCGACGGAAGAAGUAGGAGG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5889		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		LUSGE1NG-RP-212_F09_06JUN2007_069		unknown		n/a		unknown		3		17.046		1		20		4		23		CCUUCUACUACUUCCUUUGC		CCAAAGGAAGUAAUAGAAGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5889		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		LUSHE1NG-RP-042_E02_09FEB2007_008		unknown		n/a		unknown		3		18.528		1		21		368		388		CCUUCUACUACUUCCUUUGCC		GGCGACGGAAGAAGUAGGAGG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5889		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		LUSTE1AD-RP-252_L18_9MAY2008_069		unknown		n/a		unknown		3		17.005		1		21		426		446		CCUUCUACUACUUCCUUUGCC		GGCGACGGAAGAAGUAGGAGG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1004		165		inside		g44356		957		scaffold1880		4083		4247		uagggauugagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5890		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		03-LUSBE1NG-RP-120_E02_21FEB2007_008		unknown		n/a		unknown		2.5		19.616		1		20		58		77		UGCUCCUUCUACUACUUCCU		CGGAAGUAGGAGGAGGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5890		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		Contig8619		unknown		n/a		unknown		3		22.151		1		21		263		283		UGCUCCUUCUACUACUUCCUU		GAGGAAGUAGUAAGAAGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5890		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		Contig8807		unknown		n/a		unknown		3		21.538		1		21		839		859		UGCUCCUUCUACUACUUCCUU		GAGGAAGUUGUUGGGGGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5890		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		Contig9810		unknown		n/a		unknown		2.5		19.08		1		20		450		469		UGCUCCUUCUACUACUUCCU		AGAGAGUAGUAAAAGGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5890		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		LUSTE1AD-RP-288_F18_22MAY2008_075		unknown		n/a		unknown		3		22.151		1		21		218		238		UGCUCCUUCUACUACUUCCUU		GAGGAAGUAGUAAGAAGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5891		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig11719		EPN; epsin		K12471		ko04144 Endocytosis (2)		3		19.661		1		21		1774		1794		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CAGAGGAAGUAGUUGAAGAAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5891		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig10351		unknown		n/a		unknown		3		18.534		1		20		458		477		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		GAAGGGAGCGGUAGAGGGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5891		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig4549		unknown		n/a		unknown		3		22.789		1		21		255		275		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CGGAGGGAGUAGUAGUAGGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5891		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig615		unknown		n/a		unknown		3		18.999		1		20		769		788		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		GGAGGGAGGAGUAGAGGGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5891		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig6780		unknown		n/a		unknown		3		18.011		1		20		830		849		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		ACAGGAAGAAGUAGAAGGAA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5891		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig9186		unknown		n/a		unknown		3		16.724		1		20		754		773		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		GAAGGAAGGAGUAGAAGCAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5891		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig9991		unknown		n/a		unknown		3		17.528		1		20		1323		1342		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		AAAGGGAGGAGUAGAAAGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5891		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		LUSGC1NG-RP-203_C04_7FEB2007_028		unknown		n/a		unknown		3		22.182		1		21		456		476		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CGAAGGAGGUGGGAGGAGGAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5891		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		LUSME1NG-RP-195_F12_16MAY2007_086		unknown		n/a		unknown		3		7.205		1		21		532		552		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CAGGGGAAGGAGGAGAAGGAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5891		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		LUSTE1AD_Contig1930		unknown		n/a		unknown		3		22.789		1		21		225		245		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CGGAGGGAGUAGUAGUAGGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5892		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		Contig4549		unknown		n/a		unknown		3		24.489		1		21		254		274		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGGAGGGAGUAGUAGUAGGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5892		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		Contig6238		unknown		n/a		unknown		3		16.605		1		21		380		400		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGACGGAAGAAGUAGGAGGA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5892		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		Contig6780		unknown		n/a		unknown		3		18.137		1		21		828		848		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GGACAGGAAGAAGUAGAAGGA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5892		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		LUSGC1NG-RP-203_C04_7FEB2007_028		unknown		n/a		unknown		3		23.29		1		20		456		475		UCCUUCUACUACUUCCUUUG		CGAAGGAGGUGGGAGGAGGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5892		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		LUSHE1NG-RP-042_E02_09FEB2007_008		unknown		n/a		unknown		3		18.334		1		21		369		389		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGACGGAAGAAGUAGGAGGA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5892		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		LUSTE1AD_Contig1930		unknown		n/a		unknown		3		24.489		1		21		224		244		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGGAGGGAGUAGUAGUAGGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5892		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		LUSTE1AD-RP-252_L18_9MAY2008_069		unknown		n/a		unknown		3		16.786		1		21		427		447		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGACGGAAGAAGUAGGAGGA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5893		inside		g44356		gcuccuucuacuacuuccuuu		LUSES3AD-T3-009_N04_11AUG2009_004		unknown		K00924		unknown		3		24.17		1		21		78		98		GCUCCUUCUACUACUUCCUUU		GGAGGAAGGAGAGGAAGGAGC		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5894		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		Contig10195		unknown		n/a		unknown		2.5		22.938		1		21		763		783		CCUUCUACUACUUCCUUUGCC		GGGAAGGGAAGUAGUAGAAGC		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5894		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		Contig6238		unknown		n/a		unknown		3		16.812		1		21		379		399		CCUUCUACUACUUCCUUUGCC		GGCGACGGAAGAAGUAGGAGG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5894		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		LUSGE1NG-RP-212_F09_06JUN2007_069		unknown		n/a		unknown		3		17.046		1		20		4		23		CCUUCUACUACUUCCUUUGC		CCAAAGGAAGUAAUAGAAGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5894		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		LUSHE1NG-RP-042_E02_09FEB2007_008		unknown		n/a		unknown		3		18.528		1		21		368		388		CCUUCUACUACUUCCUUUGCC		GGCGACGGAAGAAGUAGGAGG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5894		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		LUSTE1AD-RP-252_L18_9MAY2008_069		unknown		n/a		unknown		3		17.005		1		21		426		446		CCUUCUACUACUUCCUUUGCC		GGCGACGGAAGAAGUAGGAGG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1005		157		inside		g44356		957		scaffold1880		4091		4247		gagggggguaaauagugauuaaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5895		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		03-LUSBE1NG-RP-120_E02_21FEB2007_008		unknown		n/a		unknown		2.5		19.616		1		20		58		77		UGCUCCUUCUACUACUUCCU		CGGAAGUAGGAGGAGGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5895		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		Contig8619		unknown		n/a		unknown		3		22.151		1		21		263		283		UGCUCCUUCUACUACUUCCUU		GAGGAAGUAGUAAGAAGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5895		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		Contig8807		unknown		n/a		unknown		3		21.538		1		21		839		859		UGCUCCUUCUACUACUUCCUU		GAGGAAGUUGUUGGGGGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5895		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		Contig9810		unknown		n/a		unknown		2.5		19.08		1		20		450		469		UGCUCCUUCUACUACUUCCU		AGAGAGUAGUAAAAGGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5895		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		LUSTE1AD-RP-288_F18_22MAY2008_075		unknown		n/a		unknown		3		22.151		1		21		218		238		UGCUCCUUCUACUACUUCCUU		GAGGAAGUAGUAAGAAGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5896		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig11719		EPN; epsin		K12471		ko04144 Endocytosis (2)		3		19.661		1		21		1774		1794		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CAGAGGAAGUAGUUGAAGAAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5896		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig10351		unknown		n/a		unknown		3		18.534		1		20		458		477		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		GAAGGGAGCGGUAGAGGGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5896		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig4549		unknown		n/a		unknown		3		22.789		1		21		255		275		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CGGAGGGAGUAGUAGUAGGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5896		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig615		unknown		n/a		unknown		3		18.999		1		20		769		788		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		GGAGGGAGGAGUAGAGGGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5896		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig6780		unknown		n/a		unknown		3		18.011		1		20		830		849		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		ACAGGAAGAAGUAGAAGGAA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5896		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig9186		unknown		n/a		unknown		3		16.724		1		20		754		773		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		GAAGGAAGGAGUAGAAGCAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5896		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig9991		unknown		n/a		unknown		3		17.528		1		20		1323		1342		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		AAAGGGAGGAGUAGAAAGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5896		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		LUSGC1NG-RP-203_C04_7FEB2007_028		unknown		n/a		unknown		3		22.182		1		21		456		476		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CGAAGGAGGUGGGAGGAGGAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5896		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		LUSME1NG-RP-195_F12_16MAY2007_086		unknown		n/a		unknown		3		7.205		1		21		532		552		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CAGGGGAAGGAGGAGAAGGAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5896		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		LUSTE1AD_Contig1930		unknown		n/a		unknown		3		22.789		1		21		225		245		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CGGAGGGAGUAGUAGUAGGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5897		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		Contig4549		unknown		n/a		unknown		3		24.489		1		21		254		274		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGGAGGGAGUAGUAGUAGGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5897		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		Contig6238		unknown		n/a		unknown		3		16.605		1		21		380		400		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGACGGAAGAAGUAGGAGGA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5897		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		Contig6780		unknown		n/a		unknown		3		18.137		1		21		828		848		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GGACAGGAAGAAGUAGAAGGA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5897		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		LUSGC1NG-RP-203_C04_7FEB2007_028		unknown		n/a		unknown		3		23.29		1		20		456		475		UCCUUCUACUACUUCCUUUG		CGAAGGAGGUGGGAGGAGGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5897		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		LUSHE1NG-RP-042_E02_09FEB2007_008		unknown		n/a		unknown		3		18.334		1		21		369		389		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGACGGAAGAAGUAGGAGGA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5897		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		LUSTE1AD_Contig1930		unknown		n/a		unknown		3		24.489		1		21		224		244		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGGAGGGAGUAGUAGUAGGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5897		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		LUSTE1AD-RP-252_L18_9MAY2008_069		unknown		n/a		unknown		3		16.786		1		21		427		447		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGACGGAAGAAGUAGGAGGA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5898		inside		g44356		gcuccuucuacuacuuccuuu		LUSES3AD-T3-009_N04_11AUG2009_004		unknown		K00924		unknown		3		24.17		1		21		78		98		GCUCCUUCUACUACUUCCUUU		GGAGGAAGGAGAGGAAGGAGC		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5899		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		Contig10195		unknown		n/a		unknown		2.5		22.938		1		21		763		783		CCUUCUACUACUUCCUUUGCC		GGGAAGGGAAGUAGUAGAAGC		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5899		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		Contig6238		unknown		n/a		unknown		3		16.812		1		21		379		399		CCUUCUACUACUUCCUUUGCC		GGCGACGGAAGAAGUAGGAGG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5899		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		LUSGE1NG-RP-212_F09_06JUN2007_069		unknown		n/a		unknown		3		17.046		1		20		4		23		CCUUCUACUACUUCCUUUGC		CCAAAGGAAGUAAUAGAAGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5899		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		LUSHE1NG-RP-042_E02_09FEB2007_008		unknown		n/a		unknown		3		18.528		1		21		368		388		CCUUCUACUACUUCCUUUGCC		GGCGACGGAAGAAGUAGGAGG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5899		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		LUSTE1AD-RP-252_L18_9MAY2008_069		unknown		n/a		unknown		3		17.005		1		21		426		446		CCUUCUACUACUUCCUUUGCC		GGCGACGGAAGAAGUAGGAGG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1006		137		inside		g44356		957		scaffold1880		4111		4247		aaggguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5900		inside		g44356		uuuuuuuugcuccuucuacua		Contig983		MIOX; inositol oxygenase [EC:1.13.99.1]		K00469		ko00053 Ascorbate and aldarate metabolism (3),ko00562 Inositol phosphate metabolism (1)		3		16.965		1		20		21		40		UUUUUUUUGCUCCUUCUACU		AGUAGGAGGAGAAGAGAAAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5900		inside		g44356		uuuuuuuugcuccuucuacua		Contig11478		unknown		K01412		unknown		3		16.378		1		21		269		289		UUUUUUUUGCUCCUUCUACUA		UAUUAGAGGGAACAAAAGAAA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5900		inside		g44356		uuuuuuuugcuccuucuacua		Contig3072		EIF3G; translation initiation factor 3 subunit G		K03248		ko03013 RNA transport (2)		3		11.322		1		21		61		81		UUUUUUUUGCUCCUUCUACUA		UAGUAUAAGAAGCAAAGAAGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5900		inside		g44356		uuuuuuuugcuccuucuacua		LUSHE1NG-RP-268_B06_19NOV2007_046		unknown		K03263		unknown		3		22.211		1		21		941		961		UUUUUUUUGCUCCUUCUACUA		UAAAAGGGGGAGCAAAAAAAA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5900		inside		g44356		uuuuuuuugcuccuucuacua		Contig4499		psbS; photosystem II 22kDa protein		K03542		ko00195 Photosynthesis (1),ko01100 Metabolic pathways (12)		3		16.991		1		20		850		869		UUUUUUUUGCUCCUUCUACU		AGUAGAAGGGGAAGAAGGAA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5900		inside		g44356		uuuuuuuugcuccuucuacua		Contig5672		unknown		K09422		unknown		2.5		9.577		1		20		37		56		UUUUUUUUGCUCCUUCUACU		AGAAGAAGAAGCAAGAAAAA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5900		inside		g44356		uuuuuuuugcuccuucuacua		LUSGE1NG-RP-117_G04_09MAR2007_020		FAD8; omega-3 fatty acid desaturase (delta-15 desaturase) [EC:1.14.19.-]		K10257		ko01040 Biosynthesis of unsaturated fatty acids (1)		2.5		8.058		1		20		208		227		UUUUUUUUGCUCCUUCUACU		AUUGGAAGGAGAAAAAAAAA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5900		inside		g44356		uuuuuuuugcuccuucuacua		03-LUSEN1NG-RP-110_B09_22MAR2007_077		unknown		n/a		unknown		3		15.089		1		21		147		167		UUUUUUUUGCUCCUUCUACUA		UGGGGGAAAGAGCAAAAAAAA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5900		inside		g44356		uuuuuuuugcuccuucuacua		Contig10644		unknown		n/a		unknown		3		15.716		1		21		145		165		UUUUUUUUGCUCCUUCUACUA		UGGGGGAAAGAGCAAAAAAAA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5900		inside		g44356		uuuuuuuugcuccuucuacua		Contig13101		unknown		n/a		unknown		2.5		10.735		1		20		706		725		UUUUUUUUGCUCCUUCUACU		AGUACAAGGAGCAGAAGAAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5900		inside		g44356		uuuuuuuugcuccuucuacua		Contig266		unknown		n/a		unknown		2.5		11.78		1		20		154		173		UUUUUUUUGCUCCUUCUACU		AUUGGAAGAAGCAAAAAAAA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5900		inside		g44356		uuuuuuuugcuccuucuacua		Contig471		unknown		n/a		unknown		3		7.21		1		20		605		625		UUUUUUUUGCUC-CUUCUACU		AGUAGAAGAGAGCGAAAAAGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5900		inside		g44356		uuuuuuuugcuccuucuacua		Contig4873		unknown		n/a		unknown		2		24.212		1		20		619		638		UUUUUUUUGCUCCUUCUACU		AAUAGAGGGAGCAAAAAAAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5900		inside		g44356		uuuuuuuugcuccuucuacua		Contig5922		unknown		n/a		unknown		2.5		13.991		1		21		177		197		UUUUUUUUGCUCCUUCUACUA		UAGAAGAGGGAGCUAAAAAAA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5900		inside		g44356		uuuuuuuugcuccuucuacua		Contig6412		unknown		n/a		unknown		3		19.631		1		20		207		226		UUUUUUUUGCUCCUUCUACU		GUUGGAAGGAGCAAGAAAAA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5900		inside		g44356		uuuuuuuugcuccuucuacua		Contig9780		unknown		n/a		unknown		2.5		24.937		1		20		621		640		UUUUUUUUGCUCCUUCUACU		AGGAGAAGGAGAAAAGAAAA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5900		inside		g44356		uuuuuuuugcuccuucuacua		LUSGE1NG-RP-085_E03_28FEB2007_023		unknown		n/a		unknown		2.5		13.765		1		20		212		231		UUUUUUUUGCUCCUUCUACU		GGAAGAAGUAGCAAAAAAAA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5900		inside		g44356		uuuuuuuugcuccuucuacua		LUSME1NG-RP-135_H12_16MAR2007_082		unknown		n/a		unknown		3		11.104		1		21		112		132		UUUUUUUUGCUCCUUCUACUA		UAGUAUAAGAAGCAAAGAAGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5901		inside		g44356		agcuuuuuuuugcuccuucua		Contig11016		lon; ATP-dependent Lon protease [EC:3.4.21.53]		K01338		ko04112 Cell cycle - Caulobacter (1)		3		23.314		1		21		329		349		AGCUUUUUUUUGCUCCUUCUA		UGGGGGGAGUAAUAAAAAGCU		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5901		inside		g44356		agcuuuuuuuugcuccuucua		Contig6358		E5.1.3.15; glucose-6-phosphate 1-epimerase [EC:5.1.3.15]		K01792		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (1),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (7),ko01100 Metabolic pathways (12),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (3)		3		20.455		1		21		469		489		AGCUUUUUUUUGCUCCUUCUA		UAGAGGGAACAACAGAAAGCU		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5901		inside		g44356		agcuuuuuuuugcuccuucua		LUSGC1NG-RP-245_G05_02APR2007_035		E5.1.3.15; glucose-6-phosphate 1-epimerase [EC:5.1.3.15]		K01792		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (1),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (7),ko01100 Metabolic pathways (12),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (3)		2.5		16.547		1		21		348		368		AGCUUUUUUUUGCUCCUUCUA		UAGAGGGAACAACAAAAAGCU		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5901		inside		g44356		agcuuuuuuuugcuccuucua		Contig4450		PPP2R2; protein phosphatase 2 (formerly 2A), regulatory subunit B		K04354		ko04111 Cell cycle - yeast (1),ko04530 Tight junction (1),ko05142 Chagas disease (American trypanosomiasis) (2),ko05160 Hepatitis C (1),ko03015 mRNA surveillance pathway (2),ko04728 Dopaminergic synapse (2)		2.5		20.487		1		20		219		238		AGCUUUUUUUUGCUCCUUCU		AGAAGAAGAAGAAAAAAGCU		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5901		inside		g44356		agcuuuuuuuugcuccuucua		03-LUSEN1NG-RP-062_B07_10MAR2007_061		unknown		n/a		unknown		2		21.931		1		20		369		388		AGCUUUUUUUUGCUCCUUCU		CGAAGGAGAAAAAAAAAGCU		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5901		inside		g44356		agcuuuuuuuugcuccuucua		Contig12616		unknown		n/a		unknown		1.5		17.918		1		20		241		260		AGCUUUUUUUUGCUCCUUCU		AGGAGGAGGAAAAAAAAGCU		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5901		inside		g44356		agcuuuuuuuugcuccuucua		Contig3790		unknown		n/a		unknown		2.5		14.771		1		20		511		530		AGCUUUUUUUUGCUCCUUCU		AGGAGGAGCAAGCAAAAGUU		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5901		inside		g44356		agcuuuuuuuugcuccuucua		Contig4176		unknown		n/a		unknown		3		24.462		1		20		281		300		AGCUUUUUUUUGCUCCUUCU		CGAAGGAGAAGAAGAAAGCU		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5901		inside		g44356		agcuuuuuuuugcuccuucua		Contig5922		unknown		n/a		unknown		2.5		14.645		1		20		181		200		AGCUUUUUUUUGCUCCUUCU		AGAGGGAGCUAAAAAAAGCG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5901		inside		g44356		agcuuuuuuuugcuccuucua		Contig6926		unknown		n/a		unknown		3		15.074		1		21		1300		1320		AGCUUUUUUUUGCUCCUUCUA		UAGGAGGAGCAAAGGGAGGUU		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5901		inside		g44356		agcuuuuuuuugcuccuucua		Contig9122		unknown		n/a		unknown		1.5		15.443		1		20		188		207		AGCUUUUUUUUGCUCCUUCU		AGAAGAAGCAAAAAGAAGCU		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5901		inside		g44356		agcuuuuuuuugcuccuucua		LUSHE1NG-RP-250_E11_16NOV2007_087		unknown		n/a		unknown		3		23.909		1		20		445		464		AGCUUUUUUUUGCUCCUUCU		AAGGGGGGCAAAAAAAAGUU		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5901		inside		g44356		agcuuuuuuuugcuccuucua		LUSLE1AD_Contig809		unknown		n/a		unknown		3		22.092		1		20		499		518		AGCUUUUUUUUGCUCCUUCU		AGAAGAAGCAGAGGAGAGCU		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5902		inside		g44356		cuuuuuuuugcuccuucuacu		Contig4499		psbS; photosystem II 22kDa protein		K03542		ko00195 Photosynthesis (1),ko01100 Metabolic pathways (12)		3		15.51		1		21		850		870		CUUUUUUUUGCUCCUUCUACU		AGUAGAAGGGGAAGAAGGAAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5902		inside		g44356		cuuuuuuuugcuccuucuacu		Contig4000		ND4; NADH-ubiquinone oxidoreductase chain 4 [EC:1.6.5.3]		K03881		ko00190 Oxidative phosphorylation (2),ko05012 Parkinson's disease (1),ko01100 Metabolic pathways (12)		3		12.994		1		21		651		671		CUUUUUUUUGCUCCUUCUACU		AAUGAAAGGAGUAAAAAAAAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5902		inside		g44356		cuuuuuuuugcuccuucuacu		Contig3279		unknown		n/a		unknown		3		12.524		1		20		859		878		CUUUUUUUUGCUCCUUCUAC		GUGGAAGGAGAAGAAGGAAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5902		inside		g44356		cuuuuuuuugcuccuucuacu		Contig4873		unknown		n/a		unknown		3		23.943		1		21		619		639		CUUUUUUUUGCUCCUUCUACU		AAUAGAGGGAGCAAAAAAAGC		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5902		inside		g44356		cuuuuuuuugcuccuucuacu		Contig5922		unknown		n/a		unknown		2.5		14.22		1		21		178		198		CUUUUUUUUGCUCCUUCUACU		AGAAGAGGGAGCUAAAAAAAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5902		inside		g44356		cuuuuuuuugcuccuucuacu		Contig6412		unknown		n/a		unknown		3		19.195		1		20		208		227		CUUUUUUUUGCUCCUUCUAC		UUGGAAGGAGCAAGAAAAAA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5902		inside		g44356		cuuuuuuuugcuccuucuacu		Contig7178		unknown		n/a		unknown		3		18.229		1		20		417		436		CUUUUUUUUGCUCCUUCUAC		GAAGGAGGAGCAAGAAGGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5902		inside		g44356		cuuuuuuuugcuccuucuacu		Contig8168		unknown		n/a		unknown		3		19.708		1		21		108		128		CUUUUUUUUGCUCCUUCUACU		GGUGGAGGGGGGAAAGAAAAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5902		inside		g44356		cuuuuuuuugcuccuucuacu		LUSGC1NG-RP-026_G11_19JAN2007_083		unknown		n/a		unknown		3		8.05		1		20		88		107		CUUUUUUUUGCUCCUUCUAC		AUAGAAGAAGCAAAAGAGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5902		inside		g44356		cuuuuuuuugcuccuucuacu		LUSHE1NG-RP-263_E04_19NOV2007_024		unknown		n/a		unknown		2.5		10.276		1		21		864		884		CUUUUUUUUGCUCCUUCUACU		GGUGGAAGAAGAAAAAAAAAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5902		inside		g44356		cuuuuuuuugcuccuucuacu		LUSTE1AD-RP-284_O05_22MAY2008_017		unknown		n/a		unknown		3		20.968		1		21		420		440		CUUUUUUUUGCUCCUUCUACU		GGUGGGAGGAGGAGGAAAAAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5903		inside		g44356		uuuuuuugcuccuucuacuac		Contig11478		unknown		K01412		unknown		3		16.508		1		20		269		288		UUUUUUUGCUCCUUCUACUA		UAUUAGAGGGAACAAAAGAA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5903		inside		g44356		uuuuuuugcuccuucuacuac		Contig13101		unknown		n/a		unknown		3		10.969		1		20		705		724		UUUUUUUGCUCCUUCUACUA		AAGUACAAGGAGCAGAAGAA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5903		inside		g44356		uuuuuuugcuccuucuacuac		Contig4873		unknown		n/a		unknown		2.5		24.608		1		20		618		637		UUUUUUUGCUCCUUCUACUA		CAAUAGAGGGAGCAAAAAAA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5903		inside		g44356		uuuuuuugcuccuucuacuac		Contig5922		unknown		n/a		unknown		3		13.406		1		20		177		196		UUUUUUUGCUCCUUCUACUA		UAGAAGAGGGAGCUAAAAAA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5904		inside		g44356		gcuuuuuuuugcuccuucuac		Contig11016		lon; ATP-dependent Lon protease [EC:3.4.21.53]		K01338		ko04112 Cell cycle - Caulobacter (1)		3		24.539		1		21		328		348		GCUUUUUUUUGCUCCUUCUAC		GUGGGGGGAGUAAUAAAAAGC		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5904		inside		g44356		gcuuuuuuuugcuccuucuac		LUSGC1NG-RP-245_G05_02APR2007_035		E5.1.3.15; glucose-6-phosphate 1-epimerase [EC:5.1.3.15]		K01792		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (1),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (7),ko01100 Metabolic pathways (12),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (3)		2.5		16.526		1		20		348		367		GCUUUUUUUUGCUCCUUCUA		UAGAGGGAACAACAAAAAGC		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5904		inside		g44356		gcuuuuuuuugcuccuucuac		Contig4000		ND4; NADH-ubiquinone oxidoreductase chain 4 [EC:1.6.5.3]		K03881		ko00190 Oxidative phosphorylation (2),ko05012 Parkinson's disease (1),ko01100 Metabolic pathways (12)		2.5		12.78		1		20		653		672		GCUUUUUUUUGCUCCUUCUA		UGAAAGGAGUAAAAAAAAGU		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5904		inside		g44356		gcuuuuuuuugcuccuucuac		03-LUSEN1NG-RP-062_B07_10MAR2007_061		unknown		n/a		unknown		3		19.062		1		20		368		387		GCUUUUUUUUGCUCCUUCUA		CCGAAGGAGAAAAAAAAAGC		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5904		inside		g44356		gcuuuuuuuugcuccuucuac		Contig12616		unknown		n/a		unknown		2.5		17.795		1		20		240		259		GCUUUUUUUUGCUCCUUCUA		AAGGAGGAGGAAAAAAAAGC		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5904		inside		g44356		gcuuuuuuuugcuccuucuac		Contig5922		unknown		n/a		unknown		2.5		14.002		1		21		179		199		GCUUUUUUUUGCUCCUUCUAC		GAAGAGGGAGCUAAAAAAAGC		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5904		inside		g44356		gcuuuuuuuugcuccuucuac		Contig6926		unknown		n/a		unknown		3		15.074		1		20		1300		1319		GCUUUUUUUUGCUCCUUCUA		UAGGAGGAGCAAAGGGAGGU		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5904		inside		g44356		gcuuuuuuuugcuccuucuac		Contig9122		unknown		n/a		unknown		2.5		16.018		1		20		187		206		GCUUUUUUUUGCUCCUUCUA		GAGAAGAAGCAAAAAGAAGC		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5904		inside		g44356		gcuuuuuuuugcuccuucuac		LUSGC1NG-RP-026_G11_19JAN2007_083		unknown		n/a		unknown		3		8.986		1		20		89		108		GCUUUUUUUUGCUCCUUCUA		UAGAAGAAGCAAAAGAGAGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5904		inside		g44356		gcuuuuuuuugcuccuucuac		LUSTE1AD-RP-284_O05_22MAY2008_017		unknown		n/a		unknown		3		20.01		1		21		421		441		GCUUUUUUUUGCUCCUUCUAC		GUGGGAGGAGGAGGAAAAAGC		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5905		inside		g44356		uuuuuugcuccuucuacuacu		Contig870		unknown		n/a		unknown		3		14.77		1		21		566		586		UUUUUUGCUCCUUCUACUACU		AGUAGUGGAAGGAGCGGAGGG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1007		359		inside		g44356		732		scaffold1880		4114		4472		gguaaaaguaaauguuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaacgaaaagcuuguguggagaaagccaguucauuugguucuauucuuucucucuaguguuguauucucucauaaagucccuguuaucgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5906		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		03-LUSBE1NG-RP-120_E02_21FEB2007_008		unknown		n/a		unknown		2.5		19.616		1		20		58		77		UGCUCCUUCUACUACUUCCU		CGGAAGUAGGAGGAGGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5906		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		Contig8619		unknown		n/a		unknown		3		22.151		1		21		263		283		UGCUCCUUCUACUACUUCCUU		GAGGAAGUAGUAAGAAGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5906		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		Contig8807		unknown		n/a		unknown		3		21.538		1		21		839		859		UGCUCCUUCUACUACUUCCUU		GAGGAAGUUGUUGGGGGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5906		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		Contig9810		unknown		n/a		unknown		2.5		19.08		1		20		450		469		UGCUCCUUCUACUACUUCCU		AGAGAGUAGUAAAAGGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5906		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		LUSTE1AD-RP-288_F18_22MAY2008_075		unknown		n/a		unknown		3		22.151		1		21		218		238		UGCUCCUUCUACUACUUCCUU		GAGGAAGUAGUAAGAAGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5907		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig11719		EPN; epsin		K12471		ko04144 Endocytosis (2)		3		19.661		1		21		1774		1794		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CAGAGGAAGUAGUUGAAGAAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5907		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig10351		unknown		n/a		unknown		3		18.534		1		20		458		477		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		GAAGGGAGCGGUAGAGGGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5907		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig4549		unknown		n/a		unknown		3		22.789		1		21		255		275		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CGGAGGGAGUAGUAGUAGGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5907		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig615		unknown		n/a		unknown		3		18.999		1		20		769		788		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		GGAGGGAGGAGUAGAGGGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5907		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig6780		unknown		n/a		unknown		3		18.011		1		20		830		849		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		ACAGGAAGAAGUAGAAGGAA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5907		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig9186		unknown		n/a		unknown		3		16.724		1		20		754		773		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		GAAGGAAGGAGUAGAAGCAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5907		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig9991		unknown		n/a		unknown		3		17.528		1		20		1323		1342		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		AAAGGGAGGAGUAGAAAGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5907		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		LUSGC1NG-RP-203_C04_7FEB2007_028		unknown		n/a		unknown		3		22.182		1		21		456		476		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CGAAGGAGGUGGGAGGAGGAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5907		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		LUSME1NG-RP-195_F12_16MAY2007_086		unknown		n/a		unknown		3		7.205		1		21		532		552		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CAGGGGAAGGAGGAGAAGGAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5907		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		LUSTE1AD_Contig1930		unknown		n/a		unknown		3		22.789		1		21		225		245		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CGGAGGGAGUAGUAGUAGGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5908		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		Contig4549		unknown		n/a		unknown		3		24.489		1		21		254		274		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGGAGGGAGUAGUAGUAGGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5908		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		Contig6238		unknown		n/a		unknown		3		16.605		1		21		380		400		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGACGGAAGAAGUAGGAGGA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5908		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		Contig6780		unknown		n/a		unknown		3		18.137		1		21		828		848		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GGACAGGAAGAAGUAGAAGGA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5908		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		LUSGC1NG-RP-203_C04_7FEB2007_028		unknown		n/a		unknown		3		23.29		1		20		456		475		UCCUUCUACUACUUCCUUUG		CGAAGGAGGUGGGAGGAGGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5908		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		LUSHE1NG-RP-042_E02_09FEB2007_008		unknown		n/a		unknown		3		18.334		1		21		369		389		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGACGGAAGAAGUAGGAGGA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5908		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		LUSTE1AD_Contig1930		unknown		n/a		unknown		3		24.489		1		21		224		244		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGGAGGGAGUAGUAGUAGGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5908		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		LUSTE1AD-RP-252_L18_9MAY2008_069		unknown		n/a		unknown		3		16.786		1		21		427		447		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGACGGAAGAAGUAGGAGGA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5909		inside		g44356		gcuccuucuacuacuuccuuu		LUSES3AD-T3-009_N04_11AUG2009_004		unknown		K00924		unknown		3		24.17		1		21		78		98		GCUCCUUCUACUACUUCCUUU		GGAGGAAGGAGAGGAAGGAGC		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5910		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		Contig10195		unknown		n/a		unknown		2.5		22.938		1		21		763		783		CCUUCUACUACUUCCUUUGCC		GGGAAGGGAAGUAGUAGAAGC		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5910		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		Contig6238		unknown		n/a		unknown		3		16.812		1		21		379		399		CCUUCUACUACUUCCUUUGCC		GGCGACGGAAGAAGUAGGAGG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5910		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		LUSGE1NG-RP-212_F09_06JUN2007_069		unknown		n/a		unknown		3		17.046		1		20		4		23		CCUUCUACUACUUCCUUUGC		CCAAAGGAAGUAAUAGAAGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5910		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		LUSHE1NG-RP-042_E02_09FEB2007_008		unknown		n/a		unknown		3		18.528		1		21		368		388		CCUUCUACUACUUCCUUUGCC		GGCGACGGAAGAAGUAGGAGG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5910		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		LUSTE1AD-RP-252_L18_9MAY2008_069		unknown		n/a		unknown		3		17.005		1		21		426		446		CCUUCUACUACUUCCUUUGCC		GGCGACGGAAGAAGUAGGAGG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1008		121		inside		g44356		957		scaffold1880		4127		4247		guuagauuuauccucccuagcuuuuuuuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5911		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		03-LUSBE1NG-RP-120_E02_21FEB2007_008		unknown		n/a		unknown		2.5		19.616		1		20		58		77		UGCUCCUUCUACUACUUCCU		CGGAAGUAGGAGGAGGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5911		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		Contig8619		unknown		n/a		unknown		3		22.151		1		21		263		283		UGCUCCUUCUACUACUUCCUU		GAGGAAGUAGUAAGAAGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5911		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		Contig8807		unknown		n/a		unknown		3		21.538		1		21		839		859		UGCUCCUUCUACUACUUCCUU		GAGGAAGUUGUUGGGGGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5911		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		Contig9810		unknown		n/a		unknown		2.5		19.08		1		20		450		469		UGCUCCUUCUACUACUUCCU		AGAGAGUAGUAAAAGGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5911		inside		g44356		ugcuccuucuacuacuuccuu		LUSTE1AD-RP-288_F18_22MAY2008_075		unknown		n/a		unknown		3		22.151		1		21		218		238		UGCUCCUUCUACUACUUCCUU		GAGGAAGUAGUAAGAAGAGCA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5912		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig11719		EPN; epsin		K12471		ko04144 Endocytosis (2)		3		19.661		1		21		1774		1794		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CAGAGGAAGUAGUUGAAGAAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5912		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig10351		unknown		n/a		unknown		3		18.534		1		20		458		477		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		GAAGGGAGCGGUAGAGGGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5912		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig4549		unknown		n/a		unknown		3		22.789		1		21		255		275		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CGGAGGGAGUAGUAGUAGGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5912		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig615		unknown		n/a		unknown		3		18.999		1		20		769		788		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		GGAGGGAGGAGUAGAGGGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5912		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig6780		unknown		n/a		unknown		3		18.011		1		20		830		849		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		ACAGGAAGAAGUAGAAGGAA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5912		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig9186		unknown		n/a		unknown		3		16.724		1		20		754		773		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		GAAGGAAGGAGUAGAAGCAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5912		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		Contig9991		unknown		n/a		unknown		3		17.528		1		20		1323		1342		CUCCUUCUACUACUUCCUUU		AAAGGGAGGAGUAGAAAGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5912		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		LUSGC1NG-RP-203_C04_7FEB2007_028		unknown		n/a		unknown		3		22.182		1		21		456		476		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CGAAGGAGGUGGGAGGAGGAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5912		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		LUSME1NG-RP-195_F12_16MAY2007_086		unknown		n/a		unknown		3		7.205		1		21		532		552		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CAGGGGAAGGAGGAGAAGGAG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5912		inside		g44356		cuccuucuacuacuuccuuug		LUSTE1AD_Contig1930		unknown		n/a		unknown		3		22.789		1		21		225		245		CUCCUUCUACUACUUCCUUUG		CGGAGGGAGUAGUAGUAGGAG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5913		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		Contig4549		unknown		n/a		unknown		3		24.489		1		21		254		274		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGGAGGGAGUAGUAGUAGGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5913		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		Contig6238		unknown		n/a		unknown		3		16.605		1		21		380		400		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGACGGAAGAAGUAGGAGGA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5913		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		Contig6780		unknown		n/a		unknown		3		18.137		1		21		828		848		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GGACAGGAAGAAGUAGAAGGA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5913		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		LUSGC1NG-RP-203_C04_7FEB2007_028		unknown		n/a		unknown		3		23.29		1		20		456		475		UCCUUCUACUACUUCCUUUG		CGAAGGAGGUGGGAGGAGGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5913		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		LUSHE1NG-RP-042_E02_09FEB2007_008		unknown		n/a		unknown		3		18.334		1		21		369		389		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGACGGAAGAAGUAGGAGGA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5913		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		LUSTE1AD_Contig1930		unknown		n/a		unknown		3		24.489		1		21		224		244		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGGAGGGAGUAGUAGUAGGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5913		inside		g44356		uccuucuacuacuuccuuugc		LUSTE1AD-RP-252_L18_9MAY2008_069		unknown		n/a		unknown		3		16.786		1		21		427		447		UCCUUCUACUACUUCCUUUGC		GCGACGGAAGAAGUAGGAGGA		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5914		inside		g44356		gcuccuucuacuacuuccuuu		LUSES3AD-T3-009_N04_11AUG2009_004		unknown		K00924		unknown		3		24.17		1		21		78		98		GCUCCUUCUACUACUUCCUUU		GGAGGAAGGAGAGGAAGGAGC		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5915		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		Contig10195		unknown		n/a		unknown		2.5		22.938		1		21		763		783		CCUUCUACUACUUCCUUUGCC		GGGAAGGGAAGUAGUAGAAGC		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5915		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		Contig6238		unknown		n/a		unknown		3		16.812		1		21		379		399		CCUUCUACUACUUCCUUUGCC		GGCGACGGAAGAAGUAGGAGG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5915		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		LUSGE1NG-RP-212_F09_06JUN2007_069		unknown		n/a		unknown		3		17.046		1		20		4		23		CCUUCUACUACUUCCUUUGC		CCAAAGGAAGUAAUAGAAGA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5915		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		LUSHE1NG-RP-042_E02_09FEB2007_008		unknown		n/a		unknown		3		18.528		1		21		368		388		CCUUCUACUACUUCCUUUGCC		GGCGACGGAAGAAGUAGGAGG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5915		inside		g44356		ccuucuacuacuuccuuugcc		LUSTE1AD-RP-252_L18_9MAY2008_069		unknown		n/a		unknown		3		17.005		1		21		426		446		CCUUCUACUACUUCCUUUGCC		GGCGACGGAAGAAGUAGGAGG		Translation		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1009		95		inside		g44356		957		scaffold1880		4153		4247		uuugcuccuucuacuacuuccuuugccuuuugugugugcuuuuguuuguaaacaaagcgcuggagaaaauggcaaagacuaguggaagaagcaac

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010.miRNA:5916		inside		g44356		caagaccagaacauguuacau		Contig11126		unknown		K15199		unknown		3		10.746		1		21		535		555		CAAGACCAGAACAUGUUACAU		AUUUAUCACGUUCUGGUCUUG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010		142		inside		g44356		732		scaffold1880		4331		4472		cgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010.miRNA:5916		inside		g44356		caagaccagaacauguuacau		Contig9235		unknown		n/a		unknown		0		24.828		1		21		240		260		CAAGACCAGAACAUGUUACAU		AUGUAACAUGUUCUGGUCUUG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010		142		inside		g44356		732		scaffold1880		4331		4472		cgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010.miRNA:5916		inside		g44356		caagaccagaacauguuacau		LUSTC1NG_Contig1315		unknown		n/a		unknown		2.5		10.287		1		20		706		725		CAAGACCAGAACAUGUUACA		UUUAAUAUGUUUUGGUUUUG		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010		142		inside		g44356		732		scaffold1880		4331		4472		cgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010.miRNA:5917		inside		g44356		gcaagaccagaacauguuaca		Contig11126		unknown		K15199		unknown		3		10.874		1		21		536		556		GCAAGACCAGAACAUGUUACA		UUUAUCACGUUCUGGUCUUGC		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010		142		inside		g44356		732		scaffold1880		4331		4472		cgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010.miRNA:5917		inside		g44356		gcaagaccagaacauguuaca		Contig9235		unknown		n/a		unknown		0		24.904		1		21		241		261		GCAAGACCAGAACAUGUUACA		UGUAACAUGUUCUGGUCUUGC		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010		142		inside		g44356		732		scaffold1880		4331		4472		cgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010.miRNA:5918		inside		g44356		ggcaagaccagaacauguuac		Contig11126		unknown		K15199		unknown		3		11.406		1		20		538		557		GGCAAGACCAGAACAUGUUA		UAUCACGUUCUGGUCUUGCA		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010		142		inside		g44356		732		scaffold1880		4331		4472		cgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010.miRNA:5918		inside		g44356		ggcaagaccagaacauguuac		LUSLE1AD_Contig86		unknown		n/a		unknown		3		19.742		1		20		757		776		GGCAAGACCAGAACAUGUUA		UUGCAUGUUUUGUUCUUGCC		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010		142		inside		g44356		732		scaffold1880		4331		4472		cgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010.miRNA:5918		inside		g44356		ggcaagaccagaacauguuac		LUSLE4AD-T3-003_E18_30SEP2009_075		unknown		n/a		unknown		3		20.423		1		20		714		733		GGCAAGACCAGAACAUGUUA		UUGCAUGUUUUGUUCUUGCC		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010		142		inside		g44356		732		scaffold1880		4331		4472		cgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010.miRNA:5918		inside		g44356		ggcaagaccagaacauguuac		LUSLE4AD-T3-017_K09_30SEP2009_037		unknown		n/a		unknown		3		19.886		1		20		706		725		GGCAAGACCAGAACAUGUUA		UUGCAUGUUUUGUUCUUGCC		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010		142		inside		g44356		732		scaffold1880		4331		4472		cgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010.miRNA:5920		inside		g44356		aagaccagaacauguuacaug		Contig11126		unknown		K15199		unknown		3		10.632		1		21		534		554		AAGACCAGAACAUGUUACAUG		UAUUUAUCACGUUCUGGUCUU		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010		142		inside		g44356		732		scaffold1880		4331		4472		cgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010.miRNA:5920		inside		g44356		aagaccagaacauguuacaug		Contig9235		unknown		n/a		unknown		0		24.681		1		21		239		259		AAGACCAGAACAUGUUACAUG		CAUGUAACAUGUUCUGGUCUU		Cleavage		scaffold1880.Lu0910.pre-miRNA:1010		142		inside		g44356		732		scaffold1880		4331		4472		cgagucuguuaaaaaaagcugcagacucuuaggggcaagaccagaacauguuacauguccuucaguccucgucgucguuguuuuuguuguuacauuaauggauguuugaggauauugguuagcauguuauuaacuugugccg

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1011.miRNA:5921		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		Contig9115		unknown		n/a		unknown		2		14.123		1		21		161		182		GCAAUAU-AUUCUUUAUUUUCU		AGAAAAUAAAGAAUCAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1011		305		empty_scaffold						scaffold1883		610		914		guacuaauaaacguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauauagugc

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1011.miRNA:5921		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		LUSTC1NG_Contig1786		unknown		n/a		unknown		1.5		21.575		1		20		642		661		GCAAUAUAUUCUUUAUUUUC		GCAAAUGAAGAAUAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1011		305		empty_scaffold						scaffold1883		610		914		guacuaauaaacguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauauagugc

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1011.miRNA:5923		empty_scaffold				aauauauucuuuauuuucuu-		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.523		1		20		484		503		AAUAUAUUCUUUAUUUUCUU		AAGAAAAUGAAGAAUAUGUC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1011		305		empty_scaffold						scaffold1883		610		914		guacuaauaaacguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauauagugc

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1011.miRNA:5926		empty_scaffold				uauauucuuuauuuucuu-cc		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.531		1		21		481		501		UAUAUUCUUUAUUUUCUUNCC		GGGAAGAAAAUGAAGAAUAUG		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1011		305		empty_scaffold						scaffold1883		610		914		guacuaauaaacguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauauagugc

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1012.miRNA:5927		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		Contig9115		unknown		n/a		unknown		2		14.123		1		21		161		182		GCAAUAU-AUUCUUUAUUUUCU		AGAAAAUAAAGAAUCAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1012		305		empty_scaffold						scaffold1883		610		914		guacuaauaaacguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauauagugc

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1012.miRNA:5927		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		LUSTC1NG_Contig1786		unknown		n/a		unknown		1.5		21.575		1		20		642		661		GCAAUAUAUUCUUUAUUUUC		GCAAAUGAAGAAUAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1012		305		empty_scaffold						scaffold1883		610		914		guacuaauaaacguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauauagugc

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1012.miRNA:5929		empty_scaffold				aauauauucuuuauuuucuu-		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.523		1		20		484		503		AAUAUAUUCUUUAUUUUCUU		AAGAAAAUGAAGAAUAUGUC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1012		305		empty_scaffold						scaffold1883		610		914		guacuaauaaacguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauauagugc

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1012.miRNA:5932		empty_scaffold				uauauucuuuauuuucuu-cc		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.531		1		21		481		501		UAUAUUCUUUAUUUUCUUNCC		GGGAAGAAAAUGAAGAAUAUG		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1012		305		empty_scaffold						scaffold1883		610		914		guacuaauaaacguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauauagugc

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1013.miRNA:5933		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		Contig9115		unknown		n/a		unknown		2		14.123		1		21		161		182		GCAAUAU-AUUCUUUAUUUUCU		AGAAAAUAAAGAAUCAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1013		296		empty_scaffold						scaffold1883		615		910		aauaaacguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauaua

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1013.miRNA:5933		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		LUSTC1NG_Contig1786		unknown		n/a		unknown		1.5		21.575		1		20		642		661		GCAAUAUAUUCUUUAUUUUC		GCAAAUGAAGAAUAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1013		296		empty_scaffold						scaffold1883		615		910		aauaaacguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauaua

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1013.miRNA:5935		empty_scaffold				aauauauucuuuauuuucuu-		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.523		1		20		484		503		AAUAUAUUCUUUAUUUUCUU		AAGAAAAUGAAGAAUAUGUC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1013		296		empty_scaffold						scaffold1883		615		910		aauaaacguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauaua

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1013.miRNA:5938		empty_scaffold				uauauucuuuauuuucuu-cc		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.531		1		21		481		501		UAUAUUCUUUAUUUUCUUNCC		GGGAAGAAAAUGAAGAAUAUG		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1013		296		empty_scaffold						scaffold1883		615		910		aauaaacguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauaua

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1014.miRNA:5939		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		Contig9115		unknown		n/a		unknown		2		14.123		1		21		161		182		GCAAUAU-AUUCUUUAUUUUCU		AGAAAAUAAAGAAUCAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1014		296		empty_scaffold						scaffold1883		615		910		aauaaacguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauaua

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1014.miRNA:5939		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		LUSTC1NG_Contig1786		unknown		n/a		unknown		1.5		21.575		1		20		642		661		GCAAUAUAUUCUUUAUUUUC		GCAAAUGAAGAAUAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1014		296		empty_scaffold						scaffold1883		615		910		aauaaacguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauaua

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1014.miRNA:5941		empty_scaffold				aauauauucuuuauuuucuu-		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.523		1		20		484		503		AAUAUAUUCUUUAUUUUCUU		AAGAAAAUGAAGAAUAUGUC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1014		296		empty_scaffold						scaffold1883		615		910		aauaaacguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauaua

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1014.miRNA:5944		empty_scaffold				uauauucuuuauuuucuu-cc		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.531		1		21		481		501		UAUAUUCUUUAUUUUCUUNCC		GGGAAGAAAAUGAAGAAUAUG		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1014		296		empty_scaffold						scaffold1883		615		910		aauaaacguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauaua

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1015.miRNA:5945		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		Contig9115		unknown		n/a		unknown		2		14.123		1		21		161		182		GCAAUAU-AUUCUUUAUUUUCU		AGAAAAUAAAGAAUCAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1015		286		empty_scaffold						scaffold1883		620		905		acguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccgg

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1015.miRNA:5945		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		LUSTC1NG_Contig1786		unknown		n/a		unknown		1.5		21.575		1		20		642		661		GCAAUAUAUUCUUUAUUUUC		GCAAAUGAAGAAUAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1015		286		empty_scaffold						scaffold1883		620		905		acguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccgg

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1015.miRNA:5947		empty_scaffold				aauauauucuuuauuuucuu-		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.523		1		20		484		503		AAUAUAUUCUUUAUUUUCUU		AAGAAAAUGAAGAAUAUGUC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1015		286		empty_scaffold						scaffold1883		620		905		acguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccgg

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1015.miRNA:5950		empty_scaffold				uauauucuuuauuuucuu-cc		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.531		1		21		481		501		UAUAUUCUUUAUUUUCUUNCC		GGGAAGAAAAUGAAGAAUAUG		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1015		286		empty_scaffold						scaffold1883		620		905		acguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccgg

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1016.miRNA:5951		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		Contig9115		unknown		n/a		unknown		2		14.123		1		21		161		182		GCAAUAU-AUUCUUUAUUUUCU		AGAAAAUAAAGAAUCAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1016		286		empty_scaffold						scaffold1883		620		905		acguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccgg

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1016.miRNA:5951		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		LUSTC1NG_Contig1786		unknown		n/a		unknown		1.5		21.575		1		20		642		661		GCAAUAUAUUCUUUAUUUUC		GCAAAUGAAGAAUAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1016		286		empty_scaffold						scaffold1883		620		905		acguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccgg

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1016.miRNA:5953		empty_scaffold				aauauauucuuuauuuucuu-		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.523		1		20		484		503		AAUAUAUUCUUUAUUUUCUU		AAGAAAAUGAAGAAUAUGUC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1016		286		empty_scaffold						scaffold1883		620		905		acguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccgg

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1016.miRNA:5956		empty_scaffold				uauauucuuuauuuucuu-cc		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.531		1		21		481		501		UAUAUUCUUUAUUUUCUUNCC		GGGAAGAAAAUGAAGAAUAUG		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1016		286		empty_scaffold						scaffold1883		620		905		acguguaguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccgg

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1017.miRNA:5957		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		Contig9115		unknown		n/a		unknown		2		14.123		1		21		161		182		GCAAUAU-AUUCUUUAUUUUCU		AGAAAAUAAAGAAUCAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1017		289		empty_scaffold						scaffold1883		626		914		aguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauauagugc

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1017.miRNA:5957		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		LUSTC1NG_Contig1786		unknown		n/a		unknown		1.5		21.575		1		20		642		661		GCAAUAUAUUCUUUAUUUUC		GCAAAUGAAGAAUAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1017		289		empty_scaffold						scaffold1883		626		914		aguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauauagugc

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1017.miRNA:5959		empty_scaffold				aauauauucuuuauuuucuu-		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.523		1		20		484		503		AAUAUAUUCUUUAUUUUCUU		AAGAAAAUGAAGAAUAUGUC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1017		289		empty_scaffold						scaffold1883		626		914		aguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauauagugc

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1017.miRNA:5962		empty_scaffold				uauauucuuuauuuucuu-cc		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.531		1		21		481		501		UAUAUUCUUUAUUUUCUUNCC		GGGAAGAAAAUGAAGAAUAUG		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1017		289		empty_scaffold						scaffold1883		626		914		aguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauauagugc

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1018.miRNA:5963		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		Contig9115		unknown		n/a		unknown		2		14.123		1		21		161		182		GCAAUAU-AUUCUUUAUUUUCU		AGAAAAUAAAGAAUCAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1018		289		empty_scaffold						scaffold1883		626		914		aguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauauagugc

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1018.miRNA:5963		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		LUSTC1NG_Contig1786		unknown		n/a		unknown		1.5		21.575		1		20		642		661		GCAAUAUAUUCUUUAUUUUC		GCAAAUGAAGAAUAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1018		289		empty_scaffold						scaffold1883		626		914		aguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauauagugc

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1018.miRNA:5965		empty_scaffold				aauauauucuuuauuuucuu-		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.523		1		20		484		503		AAUAUAUUCUUUAUUUUCUU		AAGAAAAUGAAGAAUAUGUC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1018		289		empty_scaffold						scaffold1883		626		914		aguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauauagugc

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1018.miRNA:5968		empty_scaffold				uauauucuuuauuuucuu-cc		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.531		1		21		481		501		UAUAUUCUUUAUUUUCUUNCC		GGGAAGAAAAUGAAGAAUAUG		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1018		289		empty_scaffold						scaffold1883		626		914		aguacaaaccggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauauagugc

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1019.miRNA:5969		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		Contig9115		unknown		n/a		unknown		2		14.123		1		21		161		182		GCAAUAU-AUUCUUUAUUUUCU		AGAAAAUAAAGAAUCAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1019		274		empty_scaffold						scaffold1883		633		906		accggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccgga

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1019.miRNA:5969		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		LUSTC1NG_Contig1786		unknown		n/a		unknown		1.5		21.575		1		20		642		661		GCAAUAUAUUCUUUAUUUUC		GCAAAUGAAGAAUAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1019		274		empty_scaffold						scaffold1883		633		906		accggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccgga

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1019.miRNA:5971		empty_scaffold				aauauauucuuuauuuucuu-		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.523		1		20		484		503		AAUAUAUUCUUUAUUUUCUU		AAGAAAAUGAAGAAUAUGUC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1019		274		empty_scaffold						scaffold1883		633		906		accggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccgga

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1019.miRNA:5974		empty_scaffold				uauauucuuuauuuucuu-cc		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.531		1		21		481		501		UAUAUUCUUUAUUUUCUUNCC		GGGAAGAAAAUGAAGAAUAUG		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1019		274		empty_scaffold						scaffold1883		633		906		accggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccgga

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1020.miRNA:5975		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		Contig9115		unknown		n/a		unknown		2		14.123		1		21		161		182		GCAAUAU-AUUCUUUAUUUUCU		AGAAAAUAAAGAAUCAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1020		274		empty_scaffold						scaffold1883		633		906		accggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccgga

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1020.miRNA:5975		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		LUSTC1NG_Contig1786		unknown		n/a		unknown		1.5		21.575		1		20		642		661		GCAAUAUAUUCUUUAUUUUC		GCAAAUGAAGAAUAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1020		274		empty_scaffold						scaffold1883		633		906		accggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccgga

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1020.miRNA:5977		empty_scaffold				aauauauucuuuauuuucuu-		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.523		1		20		484		503		AAUAUAUUCUUUAUUUUCUU		AAGAAAAUGAAGAAUAUGUC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1020		274		empty_scaffold						scaffold1883		633		906		accggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccgga

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1020.miRNA:5980		empty_scaffold				uauauucuuuauuuucuu-cc		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.531		1		21		481		501		UAUAUUCUUUAUUUUCUUNCC		GGGAAGAAAAUGAAGAAUAUG		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1020		274		empty_scaffold						scaffold1883		633		906		accggaagaaauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccgga

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1021.miRNA:5981		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		Contig9115		unknown		n/a		unknown		2		14.123		1		21		161		182		GCAAUAU-AUUCUUUAUUUUCU		AGAAAAUAAAGAAUCAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1021		269		empty_scaffold						scaffold1883		642		910		aauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauaua

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1021.miRNA:5981		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		LUSTC1NG_Contig1786		unknown		n/a		unknown		1.5		21.575		1		20		642		661		GCAAUAUAUUCUUUAUUUUC		GCAAAUGAAGAAUAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1021		269		empty_scaffold						scaffold1883		642		910		aauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauaua

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1021.miRNA:5983		empty_scaffold				aauauauucuuuauuuucuu-		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.523		1		20		484		503		AAUAUAUUCUUUAUUUUCUU		AAGAAAAUGAAGAAUAUGUC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1021		269		empty_scaffold						scaffold1883		642		910		aauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauaua

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1021.miRNA:5986		empty_scaffold				uauauucuuuauuuucuu-cc		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.531		1		21		481		501		UAUAUUCUUUAUUUUCUUNCC		GGGAAGAAAAUGAAGAAUAUG		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1021		269		empty_scaffold						scaffold1883		642		910		aauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauaua

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1022.miRNA:5987		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		Contig9115		unknown		n/a		unknown		2		14.123		1		21		161		182		GCAAUAU-AUUCUUUAUUUUCU		AGAAAAUAAAGAAUCAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1022		269		empty_scaffold						scaffold1883		642		910		aauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauaua

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1022.miRNA:5987		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		LUSTC1NG_Contig1786		unknown		n/a		unknown		1.5		21.575		1		20		642		661		GCAAUAUAUUCUUUAUUUUC		GCAAAUGAAGAAUAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1022		269		empty_scaffold						scaffold1883		642		910		aauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauaua

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1022.miRNA:5989		empty_scaffold				aauauauucuuuauuuucuu-		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.523		1		20		484		503		AAUAUAUUCUUUAUUUUCUU		AAGAAAAUGAAGAAUAUGUC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1022		269		empty_scaffold						scaffold1883		642		910		aauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauaua

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1022.miRNA:5992		empty_scaffold				uauauucuuuauuuucuu-cc		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.531		1		21		481		501		UAUAUUCUUUAUUUUCUUNCC		GGGAAGAAAAUGAAGAAUAUG		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1022		269		empty_scaffold						scaffold1883		642		910		aauagaugguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccggauaua

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1023.miRNA:5993		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		Contig9115		unknown		n/a		unknown		2		14.123		1		21		161		182		GCAAUAU-AUUCUUUAUUUUCU		AGAAAAUAAAGAAUCAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1023		256		empty_scaffold						scaffold1883		649		904		gguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccg

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1023.miRNA:5993		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		LUSTC1NG_Contig1786		unknown		n/a		unknown		1.5		21.575		1		20		642		661		GCAAUAUAUUCUUUAUUUUC		GCAAAUGAAGAAUAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1023		256		empty_scaffold						scaffold1883		649		904		gguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccg

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1023.miRNA:5995		empty_scaffold				aauauauucuuuauuuucuu-		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.523		1		20		484		503		AAUAUAUUCUUUAUUUUCUU		AAGAAAAUGAAGAAUAUGUC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1023		256		empty_scaffold						scaffold1883		649		904		gguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccg

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1023.miRNA:5998		empty_scaffold				uauauucuuuauuuucuu-cc		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.531		1		21		481		501		UAUAUUCUUUAUUUUCUUNCC		GGGAAGAAAAUGAAGAAUAUG		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1023		256		empty_scaffold						scaffold1883		649		904		gguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccg

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1024.miRNA:5999		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		Contig9115		unknown		n/a		unknown		2		14.123		1		21		161		182		GCAAUAU-AUUCUUUAUUUUCU		AGAAAAUAAAGAAUCAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1024		256		empty_scaffold						scaffold1883		649		904		gguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccg

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1024.miRNA:5999		empty_scaffold				gcaauauauucuuuauuuucu		LUSTC1NG_Contig1786		unknown		n/a		unknown		1.5		21.575		1		20		642		661		GCAAUAUAUUCUUUAUUUUC		GCAAAUGAAGAAUAUAUUGC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1024		256		empty_scaffold						scaffold1883		649		904		gguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccg

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1024.miRNA:6001		empty_scaffold				aauauauucuuuauuuucuu-		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.523		1		20		484		503		AAUAUAUUCUUUAUUUUCUU		AAGAAAAUGAAGAAUAUGUC		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1024		256		empty_scaffold						scaffold1883		649		904		gguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccg

		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1024.miRNA:6004		empty_scaffold				uauauucuuuauuuucuu-cc		LUSGE1NG-RP-350_E01_10JAN2008_007		unknown		n/a		unknown		2		14.531		1		21		481		501		UAUAUUCUUUAUUUUCUUNCC		GGGAAGAAAAUGAAGAAUAUG		Cleavage		scaffold1883.Lu0910.pre-miRNA:1024		256		empty_scaffold						scaffold1883		649		904		gguaguuuuucaagauaacauuuguuaccaucuaccauacuugugauggcaauauauucuuuauuuucuuccucaauugucucgaugugauauccguuacgacggauaucuuuauaacuuaauaaguugcggugagacuuuguagaaguugcggugagacuuuguagaauauaaugcaucaucaauaggcauucuaguuccuccguguaguagcacgguugcucuuacggagccuugaauuaaauuacuacuaccg

		scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1038.miRNA:6093		empty_scaffold				aaaagucaaguuuuauuauag		Contig7289		unknown		n/a		unknown		2		20.026		1		21		107		127		AAAAGUCAAGUUUUAUUAUAG		UUAUAAUAGAGUUUGAUUUUU		Cleavage		scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1038		371		empty_scaffold						scaffold1956		340		710		gcuauucccaauauacacgucaaauauucacccauuuuauaauuuuaaguuuucaccuuaaauuugucgauuuccaaagggguuaaccuauagaaaugagccaguuugacaagaaaauuuuagaauugucaaauagcguaauauuugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuuuauuauagugaccccuauaaauaauggucaaaugaaauaaaaauucaauuuuacucgauauuauuuuagaguguuaagaaauauuauugaaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauacaaccaaauuauuugaaguugauuuggcuauuauuuaaagggcuuuacacgaugaaaccaauuuuuuu

		scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1038.miRNA:6094		empty_scaffold				aaaagucaaguuuuauuauag		Contig7289		unknown		n/a		unknown		2		20.026		1		21		107		127		AAAAGUCAAGUUUUAUUAUAG		UUAUAAUAGAGUUUGAUUUUU		Cleavage		scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1038		371		empty_scaffold						scaffold1956		340		710		gcuauucccaauauacacgucaaauauucacccauuuuauaauuuuaaguuuucaccuuaaauuugucgauuuccaaagggguuaaccuauagaaaugagccaguuugacaagaaaauuuuagaauugucaaauagcguaauauuugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuuuauuauagugaccccuauaaauaauggucaaaugaaauaaaaauucaauuuuacucgauauuauuuuagaguguuaagaaauauuauugaaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauacaaccaaauuauuugaaguugauuuggcuauuauuuaaagggcuuuacacgaugaaaccaauuuuuuu

		scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1041.miRNA:6126		empty_scaffold				aauagcuaaaaagucaaguuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		14.43		1		21		333		353		AAUAGCUAAAAAGUCAAGUUU		AAAUUUUAUUUUUUAGCUAUU		Cleavage		scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1041		379		empty_scaffold						scaffold1956		354		732		acacgucaaauauucacccauuuuauaauuuuaaguuuucaccuuaaauuugucgauuuccaaagggguuaaccuauagaaaugagccaguuugacaagaaaauuuuagaauugucaaauagcguaauauuugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuuuauuauagugaccccuauaaauaauggucaaaugaaauaaaaauucaauuuuacucgauauuauuuuagaguguuaagaaauauuauugaaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauacaaccaaauuauuugaaguugauuuggcuauuauuuaaagggcuuuacacgaugaaaccaauuuuuuugccauucacaacaua

		scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1042.miRNA:6133		empty_scaffold				aauagcuaaaaagucaaguuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		14.43		1		21		333		353		AAUAGCUAAAAAGUCAAGUUU		AAAUUUUAUUUUUUAGCUAUU		Cleavage		scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1042		309		empty_scaffold						scaffold1956		438		746		agccaguuugacaagaaaauuuuagaauugucaaauagcguaauauuugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuuuauuauagugaccccuauaaauaauggucaaaugaaauaaaaauucaauuuuacucgauauuauuuuagaguguuaagaaauauuauugaaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauacaaccaaauuauuugaaguugauuuggcuauuauuuaaagggcuuuacacgaugaaaccaauuuuuuugccauucacaacauacacgccaaauauuc

		scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1042.miRNA:6135		empty_scaffold				ugcauguucaaaauagcuaaa		Contig8401		unknown		n/a		unknown		2		18.951		1		20		677		696		UGCAUGUUCAAAAUAGCUAA		UUAGCUGUCUUGAACAUGUA		Cleavage		scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1042		309		empty_scaffold						scaffold1956		438		746		agccaguuugacaagaaaauuuuagaauugucaaauagcguaauauuugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuuuauuauagugaccccuauaaauaauggucaaaugaaauaaaaauucaauuuuacucgauauuauuuuagaguguuaagaaauauuauugaaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauacaaccaaauuauuugaaguugauuuggcuauuauuuaaagggcuuuacacgaugaaaccaauuuuuuugccauucacaacauacacgccaaauauuc

		scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1043.miRNA:6139		empty_scaffold				aauagcuaaaaagucaaguuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		14.43		1		21		333		353		AAUAGCUAAAAAGUCAAGUUU		AAAUUUUAUUUUUUAGCUAUU		Cleavage		scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1043		274		empty_scaffold						scaffold1956		476		749		cguaauauuugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuuuauuauagugaccccuauaaauaauggucaaaugaaauaaaaauucaauuuuacucgauauuauuuuagaguguuaagaaauauuauugaaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauacaaccaaauuauuugaaguugauuuggcuauuauuuaaagggcuuuacacgaugaaaccaauuuuuuugccauucacaacauacacgccaaauauucacc

		scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1043.miRNA:6141		empty_scaffold				ugcauguucaaaauagcuaaa		Contig8401		unknown		n/a		unknown		2		18.951		1		20		677		696		UGCAUGUUCAAAAUAGCUAA		UUAGCUGUCUUGAACAUGUA		Cleavage		scaffold1956.Lu0910.pre-miRNA:1043		274		empty_scaffold						scaffold1956		476		749		cguaauauuugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuuuauuauagugaccccuauaaauaauggucaaaugaaauaaaaauucaauuuuacucgauauuauuuuagaguguuaagaaauauuauugaaguugauuuggcuauuauuugaagggcuuuacgcgauacaaccaaauuauuugaaguugauuuggcuauuauuuaaagggcuuuacacgaugaaaccaauuuuuuugccauucacaacauacacgccaaauauucacc

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1055.miRNA:6209		empty_scaffold				auaugaugaauaauauguggu		Contig4457		EIF3D; translation initiation factor 3 subunit D		K03251		ko03013 RNA transport (3)		2		11.729		1		20		14		33		AUAUGAUGAAUAAUAUGUGG		UUAUAUAUUAUUUAUCAUAU		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1055		267		empty_scaffold						scaffold1966		200		466		aauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaaua

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1055.miRNA:6212		empty_scaffold				uaugaugaauaauaugugguu		Contig11523		unknown		n/a		unknown		2		18.49		1		21		310		330		UAUGAUGAAUAAUAUGUGGUU		GACUAUAUAUUAUUCAUCAUC		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1055		267		empty_scaffold						scaffold1966		200		466		aauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaaua

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1055.miRNA:6212		empty_scaffold				uaugaugaauaauaugugguu		LUSTE1NG-RP-021_B01_09JAN2007_013		unknown		n/a		unknown		2		14.418		1		21		297		317		UAUGAUGAAUAAUAUGUGGUU		GACUAUAUAUUAUUCAUCAUC		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1055		267		empty_scaffold						scaffold1966		200		466		aauuggaugguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaaua

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1056.miRNA:6215		empty_scaffold				auaugaugaauaauauguggu		Contig4457		EIF3D; translation initiation factor 3 subunit D		K03251		ko03013 RNA transport (3)		2		11.729		1		20		14		33		AUAUGAUGAAUAAUAUGUGG		UUAUAUAUUAUUUAUCAUAU		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1056		252		empty_scaffold						scaffold1966		208		459		gguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccu

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1056.miRNA:6218		empty_scaffold				uaugaugaauaauaugugguu		Contig11523		unknown		n/a		unknown		2		18.49		1		21		310		330		UAUGAUGAAUAAUAUGUGGUU		GACUAUAUAUUAUUCAUCAUC		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1056		252		empty_scaffold						scaffold1966		208		459		gguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccu

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1056.miRNA:6218		empty_scaffold				uaugaugaauaauaugugguu		LUSTE1NG-RP-021_B01_09JAN2007_013		unknown		n/a		unknown		2		14.418		1		21		297		317		UAUGAUGAAUAAUAUGUGGUU		GACUAUAUAUUAUUCAUCAUC		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1056		252		empty_scaffold						scaffold1966		208		459		gguuuggaguccgacagaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuaauguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccu

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1059.miRNA:6233		empty_scaffold				uaaugaugauugggauagguu		LUSTE1AD-RP-274_J21_20MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		595		615		UAAUGAUGAUUGGGAUAGGUU		GAACUAUCCCAAUUAUUAUUA		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1059		380		empty_scaffold						scaffold1966		255		634		auguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucu

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1059.miRNA:6236		empty_scaffold				aauuuuuggauaugaugaaua		Contig4378		UTP18; U3 small nucleolar RNA-associated protein 18		K14553		ko03008 Ribosome biogenesis in eukaryotes (2)		2		11.278		1		20		197		217		AAUUUUUGGAU-AUGAUGAAU		AUUCAUCAUCAUCCAAAAAUU		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1059		380		empty_scaffold						scaffold1966		255		634		auguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucu

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1059.miRNA:6236		empty_scaffold				aauuuuuggauaugaugaaua		Contig11014		unknown		n/a		unknown		2		15.971		1		20		716		735		AAUUUUUGGAUAUGAUGAAU		AGUCAUCGUAUCCAAAAGUU		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1059		380		empty_scaffold						scaffold1966		255		634		auguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucu

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1059.miRNA:6237		empty_scaffold				augaugauugggauagguuuc		LUSME1NG-RP-191_F07_14APR2007_053		unknown		n/a		unknown		2		15.926		1		21		539		559		AUGAUGAUUGGGAUAGGUUUC		GAGUCCUAUCCCAGUCAUCAU		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1059		380		empty_scaffold						scaffold1966		255		634		auguaagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucu

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1060.miRNA:6239		empty_scaffold				uaaugaugauugggauagguu		LUSTE1AD-RP-274_J21_20MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		595		615		UAAUGAUGAUUGGGAUAGGUU		GAACUAUCCCAAUUAUUAUUA		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1060		382		empty_scaffold						scaffold1966		259		640		aagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucuccgaau

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1060.miRNA:6242		empty_scaffold				aauuuuuggauaugaugaaua		Contig4378		UTP18; U3 small nucleolar RNA-associated protein 18		K14553		ko03008 Ribosome biogenesis in eukaryotes (2)		2		11.278		1		20		197		217		AAUUUUUGGAU-AUGAUGAAU		AUUCAUCAUCAUCCAAAAAUU		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1060		382		empty_scaffold						scaffold1966		259		640		aagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucuccgaau

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1060.miRNA:6242		empty_scaffold				aauuuuuggauaugaugaaua		Contig11014		unknown		n/a		unknown		2		15.971		1		20		716		735		AAUUUUUGGAUAUGAUGAAU		AGUCAUCGUAUCCAAAAGUU		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1060		382		empty_scaffold						scaffold1966		259		640		aagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucuccgaau

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1060.miRNA:6243		empty_scaffold				augaugauugggauagguuuc		LUSME1NG-RP-191_F07_14APR2007_053		unknown		n/a		unknown		2		15.926		1		21		539		559		AUGAUGAUUGGGAUAGGUUUC		GAGUCCUAUCCCAGUCAUCAU		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1060		382		empty_scaffold						scaffold1966		259		640		aagcuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucuccgaau

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1061.miRNA:6245		empty_scaffold				uaaugaugauugggauagguu		LUSTE1AD-RP-274_J21_20MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		595		615		UAAUGAUGAUUGGGAUAGGUU		GAACUAUCCCAAUUAUUAUUA		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1061		366		empty_scaffold						scaffold1966		262		627		cuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuuga

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1061.miRNA:6248		empty_scaffold				aauuuuuggauaugaugaaua		Contig4378		UTP18; U3 small nucleolar RNA-associated protein 18		K14553		ko03008 Ribosome biogenesis in eukaryotes (2)		2		11.278		1		20		197		217		AAUUUUUGGAU-AUGAUGAAU		AUUCAUCAUCAUCCAAAAAUU		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1061		366		empty_scaffold						scaffold1966		262		627		cuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuuga

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1061.miRNA:6248		empty_scaffold				aauuuuuggauaugaugaaua		Contig11014		unknown		n/a		unknown		2		15.971		1		20		716		735		AAUUUUUGGAUAUGAUGAAU		AGUCAUCGUAUCCAAAAGUU		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1061		366		empty_scaffold						scaffold1966		262		627		cuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuuga

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1061.miRNA:6249		empty_scaffold				augaugauugggauagguuuc		LUSME1NG-RP-191_F07_14APR2007_053		unknown		n/a		unknown		2		15.926		1		21		539		559		AUGAUGAUUGGGAUAGGUUUC		GAGUCCUAUCCCAGUCAUCAU		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1061		366		empty_scaffold						scaffold1966		262		627		cuaaaaucacgcucccgauaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuuga

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1062.miRNA:6251		empty_scaffold				uaaugaugauugggauagguu		LUSTE1AD-RP-274_J21_20MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		595		615		UAAUGAUGAUUGGGAUAGGUU		GAACUAUCCCAAUUAUUAUUA		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1062		361		empty_scaffold						scaffold1966		280		640		uaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucuccgaau

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1062.miRNA:6254		empty_scaffold				aauuuuuggauaugaugaaua		Contig4378		UTP18; U3 small nucleolar RNA-associated protein 18		K14553		ko03008 Ribosome biogenesis in eukaryotes (2)		2		11.278		1		20		197		217		AAUUUUUGGAU-AUGAUGAAU		AUUCAUCAUCAUCCAAAAAUU		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1062		361		empty_scaffold						scaffold1966		280		640		uaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucuccgaau

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1062.miRNA:6254		empty_scaffold				aauuuuuggauaugaugaaua		Contig11014		unknown		n/a		unknown		2		15.971		1		20		716		735		AAUUUUUGGAUAUGAUGAAU		AGUCAUCGUAUCCAAAAGUU		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1062		361		empty_scaffold						scaffold1966		280		640		uaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucuccgaau

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1062.miRNA:6255		empty_scaffold				augaugauugggauagguuuc		LUSME1NG-RP-191_F07_14APR2007_053		unknown		n/a		unknown		2		15.926		1		21		539		559		AUGAUGAUUGGGAUAGGUUUC		GAGUCCUAUCCCAGUCAUCAU		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1062		361		empty_scaffold						scaffold1966		280		640		uaaauuuugacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucuccgaau

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1063.miRNA:6257		empty_scaffold				uaaugaugauugggauagguu		LUSTE1AD-RP-274_J21_20MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		595		615		UAAUGAUGAUUGGGAUAGGUU		GAACUAUCCCAAUUAUUAUUA		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1063		347		empty_scaffold						scaffold1966		288		634		gacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucu

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1063.miRNA:6260		empty_scaffold				aauuuuuggauaugaugaaua		Contig4378		UTP18; U3 small nucleolar RNA-associated protein 18		K14553		ko03008 Ribosome biogenesis in eukaryotes (2)		2		11.278		1		20		197		217		AAUUUUUGGAU-AUGAUGAAU		AUUCAUCAUCAUCCAAAAAUU		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1063		347		empty_scaffold						scaffold1966		288		634		gacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucu

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1063.miRNA:6260		empty_scaffold				aauuuuuggauaugaugaaua		Contig11014		unknown		n/a		unknown		2		15.971		1		20		716		735		AAUUUUUGGAUAUGAUGAAU		AGUCAUCGUAUCCAAAAGUU		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1063		347		empty_scaffold						scaffold1966		288		634		gacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucu

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1063.miRNA:6261		empty_scaffold				augaugauugggauagguuuc		LUSME1NG-RP-191_F07_14APR2007_053		unknown		n/a		unknown		2		15.926		1		21		539		559		AUGAUGAUUGGGAUAGGUUUC		GAGUCCUAUCCCAGUCAUCAU		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1063		347		empty_scaffold						scaffold1966		288		634		gacccgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucu

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1064.miRNA:6263		empty_scaffold				uaaugaugauugggauagguu		LUSTE1AD-RP-274_J21_20MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		595		615		UAAUGAUGAUUGGGAUAGGUU		GAACUAUCCCAAUUAUUAUUA		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1064		339		empty_scaffold						scaffold1966		292		630		cgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugaccc

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1064.miRNA:6266		empty_scaffold				aauuuuuggauaugaugaaua		Contig4378		UTP18; U3 small nucleolar RNA-associated protein 18		K14553		ko03008 Ribosome biogenesis in eukaryotes (2)		2		11.278		1		20		197		217		AAUUUUUGGAU-AUGAUGAAU		AUUCAUCAUCAUCCAAAAAUU		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1064		339		empty_scaffold						scaffold1966		292		630		cgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugaccc

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1064.miRNA:6266		empty_scaffold				aauuuuuggauaugaugaaua		Contig11014		unknown		n/a		unknown		2		15.971		1		20		716		735		AAUUUUUGGAUAUGAUGAAU		AGUCAUCGUAUCCAAAAGUU		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1064		339		empty_scaffold						scaffold1966		292		630		cgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugaccc

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1064.miRNA:6267		empty_scaffold				augaugauugggauagguuuc		LUSME1NG-RP-191_F07_14APR2007_053		unknown		n/a		unknown		2		15.926		1		21		539		559		AUGAUGAUUGGGAUAGGUUUC		GAGUCCUAUCCCAGUCAUCAU		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1064		339		empty_scaffold						scaffold1966		292		630		cgacuccuaaucuaccaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugaccc

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1066.miRNA:6276		empty_scaffold				uaaugaugauugggauagguu		LUSTE1AD-RP-274_J21_20MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		595		615		UAAUGAUGAUUGGGAUAGGUU		GAACUAUCCCAAUUAUUAUUA		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1066		337		empty_scaffold						scaffold1966		305		641		accaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucuccgaauc

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1066.miRNA:6278		empty_scaffold				aauuuuuggauaugaugaaua		Contig4378		UTP18; U3 small nucleolar RNA-associated protein 18		K14553		ko03008 Ribosome biogenesis in eukaryotes (2)		2		11.278		1		20		197		217		AAUUUUUGGAU-AUGAUGAAU		AUUCAUCAUCAUCCAAAAAUU		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1066		337		empty_scaffold						scaffold1966		305		641		accaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucuccgaauc

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1066.miRNA:6278		empty_scaffold				aauuuuuggauaugaugaaua		Contig11014		unknown		n/a		unknown		2		15.971		1		20		716		735		AAUUUUUGGAUAUGAUGAAU		AGUCAUCGUAUCCAAAAGUU		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1066		337		empty_scaffold						scaffold1966		305		641		accaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucuccgaauc

		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1066.miRNA:6279		empty_scaffold				augaugauugggauagguuuc		LUSME1NG-RP-191_F07_14APR2007_053		unknown		n/a		unknown		2		15.926		1		21		539		559		AUGAUGAUUGGGAUAGGUUUC		GAGUCCUAUCCCAGUCAUCAU		Cleavage		scaffold1966.Lu0910.pre-miRNA:1066		337		empty_scaffold						scaffold1966		305		641		accaauuuuuggauaugaugaauaauaugugguuuaaugaugauugggauagguuucguucauugaucuaagagaaugauaguucaaaccgauuaaauuugucauauucacuagcucacaauaggagcaucgggaauuugaccgacuccaaaccuuucaauaccgauuccaaaccuuucaauuuuuuuuacgaaaccuaugccaaucaccauuauaaagcuuaauacgcgucauauaaaaaaauuggauaguuuggaguccggccgaaauuuugaaaaccucuucggagguguuuauaaaaucaccaacccgaugaauuuugacccgucuccgaauc

		scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1073.miRNA:6317		outside		g44712		cgugacagguuauauguaaua		LUSME1NG-RP-075_C02_08MAR2007_012		unknown		n/a		unknown		2		14.382		1		20		412		431		CGUGACAGGUUAUAUGUAAU		AUACCAUAUAACCUGUCACG		Cleavage		scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1073		199		outside		g44712		5233		scaffold1983		12302		12500		acgcaucauggucgugacauguugggagucacggccgugacggguuuccaaacucccaguagcgcgcugauuuuaauugaaacagugaguuuugauaauauucaucacggccgugacagguuauauguaauagaguaggagggaggcugcuguauacaauacgcaucauggucgugacauguugggagucacggccgug

		scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1076.miRNA:6330		outside		g44712		cgugacagguuauauguaaua		LUSME1NG-RP-075_C02_08MAR2007_012		unknown		n/a		unknown		2		14.382		1		20		412		431		CGUGACAGGUUAUAUGUAAU		AUACCAUAUAACCUGUCACG		Cleavage		scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1076		194		outside		g44712		5238		scaffold1983		12307		12500		ucauggucgugacauguugggagucacggccgugacggguuuccaaacucccaguagcgcgcugauuuuaauugaaacagugaguuuugauaauauucaucacggccgugacagguuauauguaauagaguaggagggaggcugcuguauacaauacgcaucauggucgugacauguugggagucacggccgug

		scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1077.miRNA:6333		outside		g44712		cgugacagguuauauguaaua		LUSME1NG-RP-075_C02_08MAR2007_012		unknown		n/a		unknown		2		14.382		1		20		412		431		CGUGACAGGUUAUAUGUAAU		AUACCAUAUAACCUGUCACG		Cleavage		scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1077		188		outside		g44712		5242		scaffold1983		12311		12498		ggucgugacauguugggagucacggccgugacggguuuccaaacucccaguagcgcgcugauuuuaauugaaacagugaguuuugauaauauucaucacggccgugacagguuauauguaauagaguaggagggaggcugcuguauacaauacgcaucauggucgugacauguugggagucacggccg

		scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1080.miRNA:6346		outside		g44712		cgugacagguuauauguaaua		LUSME1NG-RP-075_C02_08MAR2007_012		unknown		n/a		unknown		2		14.382		1		20		412		431		CGUGACAGGUUAUAUGUAAU		AUACCAUAUAACCUGUCACG		Cleavage		scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1080		184		outside		g44712		5248		scaffold1983		12317		12500		gacauguugggagucacggccgugacggguuuccaaacucccaguagcgcgcugauuuuaauugaaacagugaguuuugauaauauucaucacggccgugacagguuauauguaauagaguaggagggaggcugcuguauacaauacgcaucauggucgugacauguugggagucacggccgug

		scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1082.miRNA:6354		outside		g44712		cgugacagguuauauguaaua		LUSME1NG-RP-075_C02_08MAR2007_012		unknown		n/a		unknown		2		14.382		1		20		412		431		CGUGACAGGUUAUAUGUAAU		AUACCAUAUAACCUGUCACG		Cleavage		scaffold1983.Lu0910.pre-miRNA:1082		171		outside		g44712		5261		scaffold1983		12330		12500		ucacggccgugacggguuuccaaacucccaguagcgcgcugauuuuaauugaaacagugaguuuugauaauauucaucacggccgugacagguuauauguaauagaguaggagggaggcugcuguauacaauacgcaucauggucgugacauguugggagucacggccgug

		scaffold2028.Lu0910.pre-miRNA:1085.miRNA:6368		empty_scaffold				uaagaaacuaugccagaguau		Contig3430		lepB; signal peptidase I [EC:3.4.21.89]		K03100		ko03060 Protein export (3)		2		10.372		1		21		23		43		UAAGAAACUAUGCCAGAGUAU		AUAUUUUGUCAUAGUUUCUUA		Cleavage		scaffold2028.Lu0910.pre-miRNA:1085		366		empty_scaffold						scaffold2028		262		627		cgugauuguuauuuaugcuguaagaaacacaaaagcaaaaaucaaaauugguuacuagcaaucccaagguucuuacauaagaaacuaugccagaguauggagaauuuaauugucucaaauggacuugaagaucauguauaucuuagaaauuauuuaguaauuuuuuacuuucacaucacuaauuauagcaauucauucuuuaaaccauuucuaaucacuuacaucucuaaaauauuuagcaauuucuuauguuuagaaaaaaaguuccaauaugccuauguaucuugguuaauauaaaguuuucucauaggaaauuggaucauauucuauguggucuugcuaaugaauuuuuaacuaacaaucacu

		scaffold2028.Lu0910.pre-miRNA:1086.miRNA:6374		empty_scaffold				uaagaaacuaugccagaguau		Contig3430		lepB; signal peptidase I [EC:3.4.21.89]		K03100		ko03060 Protein export (3)		2		10.372		1		21		23		43		UAAGAAACUAUGCCAGAGUAU		AUAUUUUGUCAUAGUUUCUUA		Cleavage		scaffold2028.Lu0910.pre-miRNA:1086		366		empty_scaffold						scaffold2028		262		627		cgugauuguuauuuaugcuguaagaaacacaaaagcaaaaaucaaaauugguuacuagcaaucccaagguucuuacauaagaaacuaugccagaguauggagaauuuaauugucucaaauggacuugaagaucauguauaucuuagaaauuauuuaguaauuuuuuacuuucacaucacuaauuauagcaauucauucuuuaaaccauuucuaaucacuuacaucucuaaaauauuuagcaauuucuuauguuuagaaaaaaaguuccaauaugccuauguaucuugguuaauauaaaguuuucucauaggaaauuggaucauauucuauguggucuugcuaaugaauuuuuaacuaacaaucacu

		scaffold2096.Lu0910.pre-miRNA:1087.miRNA:6376		empty_scaffold				cugauauuugacaugcauguu		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1		13.858		1		21		279		299		CUGAUAUUUGACAUGCAUGUU		AACAUGCACGUCAAAUAUCAG		Cleavage		scaffold2096.Lu0910.pre-miRNA:1087		415		empty_scaffold						scaffold2096		1		415		uugccaaauauuagacaauugaaaauuaacuuuucaugucacaauguucaauuucaaaagucuuaacuuaugaaaaugaguccuuuggacaugaaaauuucaaaauuucaaauaagcugauauuugacaugcauguuggagauggcuaaaaaaucaaguuucauuauuguaccucuauaaauaaucguaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauucgacaaaauguuuuuuaacuauauuugacuauuauuugaauggcuuaacguggugaaauaucaauauuuagucauucugaacaugcuugccaaaucuuagacaguugaaaauuaaauuuucaugucacaauguucaauuuccaaa

		scaffold2096.Lu0910.pre-miRNA:1087.miRNA:6376		empty_scaffold				cugauauuugacaugcauguu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		9.402		1		21		54		74		CUGAUAUUUGACAUGCAUGUU		AAUAUGCAUGUAAAAUAUUAG		Translation		scaffold2096.Lu0910.pre-miRNA:1087		415		empty_scaffold						scaffold2096		1		415		uugccaaauauuagacaauugaaaauuaacuuuucaugucacaauguucaauuucaaaagucuuaacuuaugaaaaugaguccuuuggacaugaaaauuucaaaauuucaaauaagcugauauuugacaugcauguuggagauggcuaaaaaaucaaguuucauuauuguaccucuauaaauaaucguaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauucgacaaaauguuuuuuaacuauauuugacuauuauuugaauggcuuaacguggugaaauaucaauauuuagucauucugaacaugcuugccaaaucuuagacaguugaaaauuaaauuuucaugucacaauguucaauuuccaaa

		scaffold2096.Lu0910.pre-miRNA:1087.miRNA:6377		empty_scaffold				ugauauuugacaugcauguu-		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1		13.786		1		20		279		298		UGAUAUUUGACAUGCAUGUU		AACAUGCACGUCAAAUAUCA		Cleavage		scaffold2096.Lu0910.pre-miRNA:1087		415		empty_scaffold						scaffold2096		1		415		uugccaaauauuagacaauugaaaauuaacuuuucaugucacaauguucaauuucaaaagucuuaacuuaugaaaaugaguccuuuggacaugaaaauuucaaaauuucaaauaagcugauauuugacaugcauguuggagauggcuaaaaaaucaaguuucauuauuguaccucuauaaauaaucguaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauucgacaaaauguuuuuuaacuauauuugacuauuauuugaauggcuuaacguggugaaauaucaauauuuagucauucugaacaugcuugccaaaucuuagacaguugaaaauuaaauuuucaugucacaauguucaauuuccaaa

		scaffold2096.Lu0910.pre-miRNA:1087.miRNA:6377		empty_scaffold				ugauauuugacaugcauguu-		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		9.007		1		20		54		73		UGAUAUUUGACAUGCAUGUU		AAUAUGCAUGUAAAAUAUUA		Translation		scaffold2096.Lu0910.pre-miRNA:1087		415		empty_scaffold						scaffold2096		1		415		uugccaaauauuagacaauugaaaauuaacuuuucaugucacaauguucaauuucaaaagucuuaacuuaugaaaaugaguccuuuggacaugaaaauuucaaaauuucaaauaagcugauauuugacaugcauguuggagauggcuaaaaaaucaaguuucauuauuguaccucuauaaauaaucguaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauucgacaaaauguuuuuuaacuauauuugacuauuauuugaauggcuuaacguggugaaauaucaauauuuagucauucugaacaugcuugccaaaucuuagacaguugaaaauuaaauuuucaugucacaauguucaauuuccaaa

		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1088.miRNA:6382		inside		g44944		uugcacgucucuaacaugaaa		LUSTC1NG-RP-239_A05_15MAY2007_047		unknown		n/a		unknown		3		19.091		1		20		193		212		UUGCACGUCUCUAACAUGAA		GACAUGUUAGUGACGUGCAA		Translation		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1088		219		inside		g44944		428		scaffold2137		2529		2747		auuccuuagcucgggucuucuugcacgucucuaacaugaaaugguagguuuuuuaacaguauguaguaaaaacugguuuugugcaggagaagugcagaaggacagggcugcugaacuguugggacugcuuccgugcggguuccgaccucagcauucgagcaaacucgggaacgaguuucgguuguucaccaacuauaacccugggacgagauuaggagg

		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1088.miRNA:6383		inside		g44944		ugcacgucucuaacaugaaau		Contig12990		UTP14; U3 small nucleolar RNA-associated protein 14		K14567		ko03008 Ribosome biogenesis in eukaryotes (1)		3		15.286		1		21		539		559		UGCACGUCUCUAACAUGAAAU		AUAACAUGUUUGAGACGUGCA		Translation		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1088		219		inside		g44944		428		scaffold2137		2529		2747		auuccuuagcucgggucuucuugcacgucucuaacaugaaaugguagguuuuuuaacaguauguaguaaaaacugguuuugugcaggagaagugcagaaggacagggcugcugaacuguugggacugcuuccgugcggguuccgaccucagcauucgagcaaacucgggaacgaguuucgguuguucaccaacuauaacccugggacgagauuaggagg

		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1088.miRNA:6384		inside		g44944		cuucuugcacgucucuaacau		Contig11961		unknown		n/a		unknown		3		15.157		1		20		387		405		CUUCUUGCACGUCUCUAACA		UGUUA-AGAAGUGCAAGAAG		Translation		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1088		219		inside		g44944		428		scaffold2137		2529		2747		auuccuuagcucgggucuucuugcacgucucuaacaugaaaugguagguuuuuuaacaguauguaguaaaaacugguuuugugcaggagaagugcagaaggacagggcugcugaacuguugggacugcuuccgugcggguuccgaccucagcauucgagcaaacucgggaacgaguuucgguuguucaccaacuauaacccugggacgagauuaggagg

		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1088.miRNA:6384		inside		g44944		cuucuugcacgucucuaacau		LUSST1AD_Contig566		unknown		n/a		unknown		2.5		24.802		1		21		1019		1039		CUUCUUGCACGUCUCUAACAU		AUGUUAGGGAGGUUCAAGAAG		Translation		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1088		219		inside		g44944		428		scaffold2137		2529		2747		auuccuuagcucgggucuucuugcacgucucuaacaugaaaugguagguuuuuuaacaguauguaguaaaaacugguuuugugcaggagaagugcagaaggacagggcugcugaacuguugggacugcuuccgugcggguuccgaccucagcauucgagcaaacucgggaacgaguuucgguuguucaccaacuauaacccugggacgagauuaggagg

		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1088.miRNA:6384		inside		g44944		cuucuugcacgucucuaacau		LUSTC1NG-RP-239_A05_15MAY2007_047		unknown		n/a		unknown		3		18.966		1		21		196		216		CUUCUUGCACGUCUCUAACAU		AUGUUAGUGACGUGCAACAGG		Cleavage		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1088		219		inside		g44944		428		scaffold2137		2529		2747		auuccuuagcucgggucuucuugcacgucucuaacaugaaaugguagguuuuuuaacaguauguaguaaaaacugguuuugugcaggagaagugcagaaggacagggcugcugaacuguugggacugcuuccgugcggguuccgaccucagcauucgagcaaacucgggaacgaguuucgguuguucaccaacuauaacccugggacgagauuaggagg

		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1088.miRNA:6385		inside		g44944		cuugcacgucucuaacaugaa		LUSTC1NG-RP-239_A05_15MAY2007_047		unknown		n/a		unknown		3		19.046		1		20		194		213		CUUGCACGUCUCUAACAUGA		ACAUGUUAGUGACGUGCAAC		Translation		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1088		219		inside		g44944		428		scaffold2137		2529		2747		auuccuuagcucgggucuucuugcacgucucuaacaugaaaugguagguuuuuuaacaguauguaguaaaaacugguuuugugcaggagaagugcagaaggacagggcugcugaacuguugggacugcuuccgugcggguuccgaccucagcauucgagcaaacucgggaacgaguuucgguuguucaccaacuauaacccugggacgagauuaggagg

		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1088.miRNA:6386		inside		g44944		ucuugcacgucucuaacauga		LUSTC1NG-RP-239_A05_15MAY2007_047		unknown		n/a		unknown		2.5		19.031		1		20		195		214		UCUUGCACGUCUCUAACAUG		CAUGUUAGUGACGUGCAACA		Cleavage		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1088		219		inside		g44944		428		scaffold2137		2529		2747		auuccuuagcucgggucuucuugcacgucucuaacaugaaaugguagguuuuuuaacaguauguaguaaaaacugguuuugugcaggagaagugcagaaggacagggcugcugaacuguugggacugcuuccgugcggguuccgaccucagcauucgagcaaacucgggaacgaguuucgguuguucaccaacuauaacccugggacgagauuaggagg

		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1089.miRNA:6387		inside		g44944		uugcacgucucuaacaugaaa		LUSTC1NG-RP-239_A05_15MAY2007_047		unknown		n/a		unknown		3		19.091		1		20		193		212		UUGCACGUCUCUAACAUGAA		GACAUGUUAGUGACGUGCAA		Translation		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1089		203		inside		g44944		436		scaffold2137		2537		2739		gcucgggucuucuugcacgucucuaacaugaaaugguagguuuuuuaacaguauguaguaaaaacugguuuugugcaggagaagugcagaaggacagggcugcugaacuguugggacugcuuccgugcggguuccgaccucagcauucgagcaaacucgggaacgaguuucgguuguucaccaacuauaacccugggacgaga

		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1089.miRNA:6388		inside		g44944		ugcacgucucuaacaugaaau		Contig12990		UTP14; U3 small nucleolar RNA-associated protein 14		K14567		ko03008 Ribosome biogenesis in eukaryotes (1)		3		15.286		1		21		539		559		UGCACGUCUCUAACAUGAAAU		AUAACAUGUUUGAGACGUGCA		Translation		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1089		203		inside		g44944		436		scaffold2137		2537		2739		gcucgggucuucuugcacgucucuaacaugaaaugguagguuuuuuaacaguauguaguaaaaacugguuuugugcaggagaagugcagaaggacagggcugcugaacuguugggacugcuuccgugcggguuccgaccucagcauucgagcaaacucgggaacgaguuucgguuguucaccaacuauaacccugggacgaga

		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1089.miRNA:6389		inside		g44944		cuucuugcacgucucuaacau		Contig11961		unknown		n/a		unknown		3		15.157		1		20		387		405		CUUCUUGCACGUCUCUAACA		UGUUA-AGAAGUGCAAGAAG		Translation		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1089		203		inside		g44944		436		scaffold2137		2537		2739		gcucgggucuucuugcacgucucuaacaugaaaugguagguuuuuuaacaguauguaguaaaaacugguuuugugcaggagaagugcagaaggacagggcugcugaacuguugggacugcuuccgugcggguuccgaccucagcauucgagcaaacucgggaacgaguuucgguuguucaccaacuauaacccugggacgaga

		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1089.miRNA:6389		inside		g44944		cuucuugcacgucucuaacau		LUSST1AD_Contig566		unknown		n/a		unknown		2.5		24.802		1		21		1019		1039		CUUCUUGCACGUCUCUAACAU		AUGUUAGGGAGGUUCAAGAAG		Translation		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1089		203		inside		g44944		436		scaffold2137		2537		2739		gcucgggucuucuugcacgucucuaacaugaaaugguagguuuuuuaacaguauguaguaaaaacugguuuugugcaggagaagugcagaaggacagggcugcugaacuguugggacugcuuccgugcggguuccgaccucagcauucgagcaaacucgggaacgaguuucgguuguucaccaacuauaacccugggacgaga

		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1089.miRNA:6389		inside		g44944		cuucuugcacgucucuaacau		LUSTC1NG-RP-239_A05_15MAY2007_047		unknown		n/a		unknown		3		18.966		1		21		196		216		CUUCUUGCACGUCUCUAACAU		AUGUUAGUGACGUGCAACAGG		Cleavage		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1089		203		inside		g44944		436		scaffold2137		2537		2739		gcucgggucuucuugcacgucucuaacaugaaaugguagguuuuuuaacaguauguaguaaaaacugguuuugugcaggagaagugcagaaggacagggcugcugaacuguugggacugcuuccgugcggguuccgaccucagcauucgagcaaacucgggaacgaguuucgguuguucaccaacuauaacccugggacgaga

		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1089.miRNA:6390		inside		g44944		cuugcacgucucuaacaugaa		LUSTC1NG-RP-239_A05_15MAY2007_047		unknown		n/a		unknown		3		19.046		1		20		194		213		CUUGCACGUCUCUAACAUGA		ACAUGUUAGUGACGUGCAAC		Translation		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1089		203		inside		g44944		436		scaffold2137		2537		2739		gcucgggucuucuugcacgucucuaacaugaaaugguagguuuuuuaacaguauguaguaaaaacugguuuugugcaggagaagugcagaaggacagggcugcugaacuguugggacugcuuccgugcggguuccgaccucagcauucgagcaaacucgggaacgaguuucgguuguucaccaacuauaacccugggacgaga

		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1089.miRNA:6391		inside		g44944		ucuugcacgucucuaacauga		LUSTC1NG-RP-239_A05_15MAY2007_047		unknown		n/a		unknown		2.5		19.031		1		20		195		214		UCUUGCACGUCUCUAACAUG		CAUGUUAGUGACGUGCAACA		Cleavage		scaffold2137.Lu0910.pre-miRNA:1089		203		inside		g44944		436		scaffold2137		2537		2739		gcucgggucuucuugcacgucucuaacaugaaaugguagguuuuuuaacaguauguaguaaaaacugguuuugugcaggagaagugcagaaggacagggcugcugaacuguugggacugcuuccgugcggguuccgaccucagcauucgagcaaacucgggaacgaguuucgguuguucaccaacuauaacccugggacgaga

		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1101.miRNA:6440		empty_scaffold				aguuucguauuuuggacauau		Contig2798		E2.1.2.10; aminomethyltransferase [EC:2.1.2.10]		K00605		ko00670 One carbon pool by folate (1),ko00910 Nitrogen metabolism (1),ko00260 Glycine, serine and threonine metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		14.316		1		20		774		793		AGUUUCGUAUUUUGGACAUA		GAUGUCCAAGAUACGGAACU		Cleavage		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1101		499		empty_scaffold						scaffold2154		2252		2750		ggauaucgacuuggucggaaaacgucgcaguuucguauuuuggacauaucuuuuagcucauaaguccgauagaugcaagaccagcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgagaucca

		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1101.miRNA:6443		empty_scaffold				caguuucguauuuuggacaua		Contig2798		E2.1.2.10; aminomethyltransferase [EC:2.1.2.10]		K00605		ko00670 One carbon pool by folate (1),ko00910 Nitrogen metabolism (1),ko00260 Glycine, serine and threonine metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		14.139		1		20		775		794		CAGUUUCGUAUUUUGGACAU		AUGUCCAAGAUACGGAACUC		Cleavage		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1101		499		empty_scaffold						scaffold2154		2252		2750		ggauaucgacuuggucggaaaacgucgcaguuucguauuuuggacauaucuuuuagcucauaaguccgauagaugcaagaccagcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgagaucca

		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1102.miRNA:6446		empty_scaffold				aguuucguauuuuggacauau		Contig2798		E2.1.2.10; aminomethyltransferase [EC:2.1.2.10]		K00605		ko00670 One carbon pool by folate (1),ko00910 Nitrogen metabolism (1),ko00260 Glycine, serine and threonine metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		14.316		1		20		774		793		AGUUUCGUAUUUUGGACAUA		GAUGUCCAAGAUACGGAACU		Cleavage		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1102		490		empty_scaffold						scaffold2154		2256		2745		aucgacuuggucggaaaacgucgcaguuucguauuuuggacauaucuuuuagcucauaaguccgauagaugcaagaccagcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgag

		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1102.miRNA:6449		empty_scaffold				caguuucguauuuuggacaua		Contig2798		E2.1.2.10; aminomethyltransferase [EC:2.1.2.10]		K00605		ko00670 One carbon pool by folate (1),ko00910 Nitrogen metabolism (1),ko00260 Glycine, serine and threonine metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		14.139		1		20		775		794		CAGUUUCGUAUUUUGGACAU		AUGUCCAAGAUACGGAACUC		Cleavage		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1102		490		empty_scaffold						scaffold2154		2256		2745		aucgacuuggucggaaaacgucgcaguuucguauuuuggacauaucuuuuagcucauaaguccgauagaugcaagaccagcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgag

		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1111.miRNA:6551		empty_scaffold				uucaauuuccuacaacuuuga		Contig10590		unknown		n/a		unknown		2		14.813		1		20		111		130		UUCAAUUUCCUACAACUUUG		CAAAAAUGUAGGAAAUUGAA		Cleavage		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1111		431		empty_scaffold						scaffold2154		2317		2747		ccgauagaugcaagaccagcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgagau

		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1113.miRNA:6575		empty_scaffold				uucaauuuccuacaacuuuga		Contig10590		unknown		n/a		unknown		2		14.813		1		20		111		130		UUCAAUUUCCUACAACUUUG		CAAAAAUGUAGGAAAUUGAA		Cleavage		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1113		424		empty_scaffold						scaffold2154		2322		2745		agaugcaagaccagcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgag

		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1114.miRNA:6583		empty_scaffold				auuucauagcgacaaaguuga		Contig2731		unknown		n/a		unknown		2		7.804		1		20		1296		1315		AUUUCAUAGCGACAAAGUUG		CAACUUUUUCGCCAUGAAAU		Cleavage		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1114		410		empty_scaffold						scaffold2154		2335		2744		gcggcguuggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucga

		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1115.miRNA:6589		empty_scaffold				auuucauagcgacaaaguuga		Contig2731		unknown		n/a		unknown		2		7.804		1		20		1296		1315		AUUUCAUAGCGACAAAGUUG		CAACUUUUUCGCCAUGAAAU		Cleavage		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1115		408		empty_scaffold						scaffold2154		2343		2750		ggaaagcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgagaucca

		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1116.miRNA:6595		empty_scaffold				auuucauagcgacaaaguuga		Contig2731		unknown		n/a		unknown		2		7.804		1		20		1296		1315		AUUUCAUAGCGACAAAGUUG		CAACUUUUUCGCCAUGAAAU		Cleavage		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1116		400		empty_scaffold						scaffold2154		2347		2746		agcucguucaauuuccuacaacuuugaucagggaguuaugucgagauugccgcuauggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgaga

		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1117.miRNA:6601		empty_scaffold				auuucauagcgacaaaguuga		Contig2731		unknown		n/a		unknown		2		7.804		1		20		1296		1315		AUUUCAUAGCGACAAAGUUG		CAACUUUUUCGCCAUGAAAU		Cleavage		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1117		371		empty_scaffold						scaffold2154		2379		2749		gaguuaugucgagauugccgcuauggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgagaucc

		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1118.miRNA:6607		empty_scaffold				auuucauagcgacaaaguuga		Contig2731		unknown		n/a		unknown		2		7.804		1		20		1296		1315		AUUUCAUAGCGACAAAGUUG		CAACUUUUUCGCCAUGAAAU		Cleavage		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1118		350		empty_scaffold						scaffold2154		2401		2750		auggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgagaucca

		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1119.miRNA:6613		empty_scaffold				auuucauagcgacaaaguuga		Contig2731		unknown		n/a		unknown		2		7.804		1		20		1296		1315		AUUUCAUAGCGACAAAGUUG		CAACUUUUUCGCCAUGAAAU		Cleavage		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1119		348		empty_scaffold						scaffold2154		2403		2750		ggaucuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgagaucca

		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1120.miRNA:6619		empty_scaffold				auuucauagcgacaaaguuga		Contig2731		unknown		n/a		unknown		2		7.804		1		20		1296		1315		AUUUCAUAGCGACAAAGUUG		CAACUUUUUCGCCAUGAAAU		Cleavage		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1120		343		empty_scaffold						scaffold2154		2407		2749		cuguaaaauauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgagaucc

		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1121.miRNA:6625		empty_scaffold				auuucauagcgacaaaguuga		Contig2731		unknown		n/a		unknown		2		7.804		1		20		1296		1315		AUUUCAUAGCGACAAAGUUG		CAACUUUUUCGCCAUGAAAU		Cleavage		scaffold2154.Lu0910.pre-miRNA:1121		333		empty_scaffold						scaffold2154		2415		2747		uauugacauuucauagcgacaaaguugacaauccauucuagaaauuuugucaaucguugcgcuauacuugguaaaauuagguuuuuuggaaaggauuggcgaaauuuucagaauggauugucaacuuugccacuaugaaauaucaaucuugccgcuaugcacauaacgacaaauuuaacaaauccauagcggcaaucuugacauaacucacugaucaaaguuguaggaaauugaacgaguuuuggaacaccaccagccuugcaucaguugacuucugagcuaggagauauguccaaaauacaaaacugcgacguuuuccgaccaagucgagau

		scaffold2168.Lu0910.pre-miRNA:1125.miRNA:6644		empty_scaffold				augucaaauauuagcc-auuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.103		1		21		478		498		AUGUCAAAUAUUAGCCNAUUU		AAAUUGUCUAAUAUUUGACAU		Cleavage		scaffold2168.Lu0910.pre-miRNA:1125		413		empty_scaffold						scaffold2168		1		413		ugucaucaaguuaaccccuguaaacaauggccacaccaaguuaaaaaauaaaguuccucguuauuauuuuagcacauugaaaaaaguuuuuguagcuucauuuggcuauuauuuuaaggguuuaacaaggugagcccucaauuuuuagucaauucaaacauccaugucaaauauuagccauuuugaacauuuucaauuuucaugucaaaauugucgauuuccaaaggguuuaaccuaccgaaaucgaucguuuucgcuagaaaucuucaaaauuuuaaaaucgacuaguauuugacaugcaucuucgaaauggcuaaaaaaucaagugucaucacagugucaucaugguaacccauguaaacaauggucacaagaaguuacaaauuaaauuucuucgguguuuuuuagcacgu

		scaffold2168.Lu0910.pre-miRNA:1125.miRNA:6646		empty_scaffold				ugucaaauauuagcc-auuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.065		1		20		478		497		UGUCAAAUAUUAGCCNAUUU		AAAUUGUCUAAUAUUUGACA		Cleavage		scaffold2168.Lu0910.pre-miRNA:1125		413		empty_scaffold						scaffold2168		1		413		ugucaucaaguuaaccccuguaaacaauggccacaccaaguuaaaaaauaaaguuccucguuauuauuuuagcacauugaaaaaaguuuuuguagcuucauuuggcuauuauuuuaaggguuuaacaaggugagcccucaauuuuuagucaauucaaacauccaugucaaauauuagccauuuugaacauuuucaauuuucaugucaaaauugucgauuuccaaaggguuuaaccuaccgaaaucgaucguuuucgcuagaaaucuucaaaauuuuaaaaucgacuaguauuugacaugcaucuucgaaauggcuaaaaaaucaagugucaucacagugucaucaugguaacccauguaaacaauggucacaagaaguuacaaauuaaauuucuucgguguuuuuuagcacgu

		scaffold2168.Lu0910.pre-miRNA:1126.miRNA:6650		empty_scaffold				augucaaauauuagcc-auuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.103		1		21		478		498		AUGUCAAAUAUUAGCCNAUUU		AAAUUGUCUAAUAUUUGACAU		Cleavage		scaffold2168.Lu0910.pre-miRNA:1126		413		empty_scaffold						scaffold2168		1		413		ugucaucaaguuaaccccuguaaacaauggccacaccaaguuaaaaaauaaaguuccucguuauuauuuuagcacauugaaaaaaguuuuuguagcuucauuuggcuauuauuuuaaggguuuaacaaggugagcccucaauuuuuagucaauucaaacauccaugucaaauauuagccauuuugaacauuuucaauuuucaugucaaaauugucgauuuccaaaggguuuaaccuaccgaaaucgaucguuuucgcuagaaaucuucaaaauuuuaaaaucgacuaguauuugacaugcaucuucgaaauggcuaaaaaaucaagugucaucacagugucaucaugguaacccauguaaacaauggucacaagaaguuacaaauuaaauuucuucgguguuuuuuagcacgu

		scaffold2168.Lu0910.pre-miRNA:1126.miRNA:6652		empty_scaffold				ugucaaauauuagcc-auuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.065		1		20		478		497		UGUCAAAUAUUAGCCNAUUU		AAAUUGUCUAAUAUUUGACA		Cleavage		scaffold2168.Lu0910.pre-miRNA:1126		413		empty_scaffold						scaffold2168		1		413		ugucaucaaguuaaccccuguaaacaauggccacaccaaguuaaaaaauaaaguuccucguuauuauuuuagcacauugaaaaaaguuuuuguagcuucauuuggcuauuauuuuaaggguuuaacaaggugagcccucaauuuuuagucaauucaaacauccaugucaaauauuagccauuuugaacauuuucaauuuucaugucaaaauugucgauuuccaaaggguuuaaccuaccgaaaucgaucguuuucgcuagaaaucuucaaaauuuuaaaaucgacuaguauuugacaugcaucuucgaaauggcuaaaaaaucaagugucaucacagugucaucaugguaacccauguaaacaauggucacaagaaguuacaaauuaaauuucuucgguguuuuuuagcacgu

		scaffold2248.Lu0910.pre-miRNA:1127.miRNA:6658		empty_scaffold				gcagcuuaaaauuuuuuucuc		LUSES1AD_UP_001_F18_27JUNE2007_075		unknown		n/a		unknown		2		22.21		1		20		436		455		GCAGCUUAAAAUUUUUUUCU		AGAAACAAACUUUAAGCUGC		Translation		scaffold2248.Lu0910.pre-miRNA:1127		256		empty_scaffold						scaffold2248		1240		1495		accccaagagccuguugaucaucgaugagaaaacucucaucgaggggaucauaccaaggaauugagcaacaauugcugaucgcagcuuaaaauuuuuuucucaguuauugauuuaggaauuuugagcgcaccaucagcuauugcugagucaggaauuucaaagaaaggcagguagcuaucggagaacgaaaaaggggacaaccagaaaaaagggaacuuucagagaaacucauguacuggagcguucaaauucugu

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1138.miRNA:6716		empty_scaffold				uaucuuuuuaucuuucugugu		Contig11650		unknown		n/a		unknown		2		13.745		1		21		413		433		UAUCUUUUUAUCUUUCUGUGU		GUACAGAUAGAUGAAAAGAUA		Cleavage		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1138		412		empty_scaffold						scaffold2462		13		424		acugguaacuucaguauaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauacaauuucgag

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1138.miRNA:6717		empty_scaffold				aucuuuuuaucuuucuguguu		Contig12520		unknown		n/a		unknown		2		14.467		1		21		96		116		AUCUUUUUAUCUUUCUGUGUU		AACACAGUAAAAUAAAAAGAU		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1138		412		empty_scaffold						scaffold2462		13		424		acugguaacuucaguauaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauacaauuucgag

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1138.miRNA:6721		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		Contig12520		unknown		n/a		unknown		2		14.67		1		21		95		115		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUUG		CAACACAGUAAAAUAAAAAGA		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1138		412		empty_scaffold						scaffold2462		13		424		acugguaacuucaguauaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauacaauuucgag

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1138.miRNA:6721		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		Contig384		unknown		n/a		unknown		2		8.17		1		20		333		352		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUU		AACCCAGAAACAUAAAAAGA		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1138		412		empty_scaffold						scaffold2462		13		424		acugguaacuucaguauaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauacaauuucgag

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1138.miRNA:6721		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		Contig6750		unknown		n/a		unknown		2		11.652		1		21		241		261		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUUG		UGACACAGAGAGAUAGAAAGG		Cleavage		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1138		412		empty_scaffold						scaffold2462		13		424		acugguaacuucaguauaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauacaauuucgag

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1138.miRNA:6721		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		LUSTE1AD-RP-255_F11_9MAY2008_044		unknown		n/a		unknown		2		4.026		1		20		217		236		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUU		AACACAGAAACAAAAAAAGA		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1138		412		empty_scaffold						scaffold2462		13		424		acugguaacuucaguauaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauacaauuucgag

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1139.miRNA:6722		empty_scaffold				uaucuuuuuaucuuucugugu		Contig11650		unknown		n/a		unknown		2		13.745		1		21		413		433		UAUCUUUUUAUCUUUCUGUGU		GUACAGAUAGAUGAAAAGAUA		Cleavage		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1139		423		empty_scaffold						scaffold2462		2		424		acacugagcaaacugguaacuucaguauaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaaua

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1139.miRNA:6723		empty_scaffold				aucuuuuuaucuuucuguguu		Contig12520		unknown		n/a		unknown		2		14.467		1		21		96		116		AUCUUUUUAUCUUUCUGUGUU		AACACAGUAAAAUAAAAAGAU		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1139		423		empty_scaffold						scaffold2462		2		424		acacugagcaaacugguaacuucaguauaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaaua

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1139.miRNA:6727		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		Contig12520		unknown		n/a		unknown		2		14.67		1		21		95		115		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUUG		CAACACAGUAAAAUAAAAAGA		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1139		423		empty_scaffold						scaffold2462		2		424		acacugagcaaacugguaacuucaguauaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaaua

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1139.miRNA:6727		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		Contig384		unknown		n/a		unknown		2		8.17		1		20		333		352		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUU		AACCCAGAAACAUAAAAAGA		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1139		423		empty_scaffold						scaffold2462		2		424		acacugagcaaacugguaacuucaguauaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaaua

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1139.miRNA:6727		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		Contig6750		unknown		n/a		unknown		2		11.652		1		21		241		261		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUUG		UGACACAGAGAGAUAGAAAGG		Cleavage		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1139		423		empty_scaffold						scaffold2462		2		424		acacugagcaaacugguaacuucaguauaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaaua

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1139.miRNA:6727		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		LUSTE1AD-RP-255_F11_9MAY2008_044		unknown		n/a		unknown		2		4.026		1		20		217		236		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUU		AACACAGAAACAAAAAAAGA		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1139		423		empty_scaffold						scaffold2462		2		424		acacugagcaaacugguaacuucaguauaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaaua

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1140.miRNA:6728		empty_scaffold				uaucuuuuuaucuuucugugu		Contig11650		unknown		n/a		unknown		2		13.745		1		21		413		433		UAUCUUUUUAUCUUUCUGUGU		GUACAGAUAGAUGAAAAGAUA		Cleavage		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1140		400		empty_scaffold						scaffold2462		25		424		aguauaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauaca

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1140.miRNA:6729		empty_scaffold				aucuuuuuaucuuucuguguu		Contig12520		unknown		n/a		unknown		2		14.467		1		21		96		116		AUCUUUUUAUCUUUCUGUGUU		AACACAGUAAAAUAAAAAGAU		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1140		400		empty_scaffold						scaffold2462		25		424		aguauaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauaca

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1140.miRNA:6733		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		Contig12520		unknown		n/a		unknown		2		14.67		1		21		95		115		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUUG		CAACACAGUAAAAUAAAAAGA		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1140		400		empty_scaffold						scaffold2462		25		424		aguauaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauaca

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1140.miRNA:6733		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		Contig384		unknown		n/a		unknown		2		8.17		1		20		333		352		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUU		AACCCAGAAACAUAAAAAGA		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1140		400		empty_scaffold						scaffold2462		25		424		aguauaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauaca

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1140.miRNA:6733		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		Contig6750		unknown		n/a		unknown		2		11.652		1		21		241		261		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUUG		UGACACAGAGAGAUAGAAAGG		Cleavage		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1140		400		empty_scaffold						scaffold2462		25		424		aguauaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauaca

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1140.miRNA:6733		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		LUSTE1AD-RP-255_F11_9MAY2008_044		unknown		n/a		unknown		2		4.026		1		20		217		236		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUU		AACACAGAAACAAAAAAAGA		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1140		400		empty_scaffold						scaffold2462		25		424		aguauaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauaca

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1141.miRNA:6734		empty_scaffold				uaucuuuuuaucuuucugugu		Contig11650		unknown		n/a		unknown		2		13.745		1		21		413		433		UAUCUUUUUAUCUUUCUGUGU		GUACAGAUAGAUGAAAAGAUA		Cleavage		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1141		396		empty_scaffold						scaffold2462		29		424		uaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaaua

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1141.miRNA:6735		empty_scaffold				aucuuuuuaucuuucuguguu		Contig12520		unknown		n/a		unknown		2		14.467		1		21		96		116		AUCUUUUUAUCUUUCUGUGUU		AACACAGUAAAAUAAAAAGAU		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1141		396		empty_scaffold						scaffold2462		29		424		uaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaaua

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1141.miRNA:6739		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		Contig12520		unknown		n/a		unknown		2		14.67		1		21		95		115		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUUG		CAACACAGUAAAAUAAAAAGA		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1141		396		empty_scaffold						scaffold2462		29		424		uaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaaua

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1141.miRNA:6739		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		Contig384		unknown		n/a		unknown		2		8.17		1		20		333		352		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUU		AACCCAGAAACAUAAAAAGA		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1141		396		empty_scaffold						scaffold2462		29		424		uaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaaua

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1141.miRNA:6739		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		Contig6750		unknown		n/a		unknown		2		11.652		1		21		241		261		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUUG		UGACACAGAGAGAUAGAAAGG		Cleavage		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1141		396		empty_scaffold						scaffold2462		29		424		uaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaaua

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1141.miRNA:6739		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		LUSTE1AD-RP-255_F11_9MAY2008_044		unknown		n/a		unknown		2		4.026		1		20		217		236		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUU		AACACAGAAACAAAAAAAGA		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1141		396		empty_scaffold						scaffold2462		29		424		uaccagguacacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaaua

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1142.miRNA:6740		empty_scaffold				uaucuuuuuaucuuucugugu		Contig11650		unknown		n/a		unknown		2		13.745		1		21		413		433		UAUCUUUUUAUCUUUCUGUGU		GUACAGAUAGAUGAAAAGAUA		Cleavage		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1142		388		empty_scaffold						scaffold2462		37		424		acacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauacaauuucgag

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1142.miRNA:6741		empty_scaffold				aucuuuuuaucuuucuguguu		Contig12520		unknown		n/a		unknown		2		14.467		1		21		96		116		AUCUUUUUAUCUUUCUGUGUU		AACACAGUAAAAUAAAAAGAU		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1142		388		empty_scaffold						scaffold2462		37		424		acacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauacaauuucgag

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1142.miRNA:6745		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		Contig12520		unknown		n/a		unknown		2		14.67		1		21		95		115		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUUG		CAACACAGUAAAAUAAAAAGA		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1142		388		empty_scaffold						scaffold2462		37		424		acacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauacaauuucgag

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1142.miRNA:6745		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		Contig384		unknown		n/a		unknown		2		8.17		1		20		333		352		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUU		AACCCAGAAACAUAAAAAGA		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1142		388		empty_scaffold						scaffold2462		37		424		acacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauacaauuucgag

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1142.miRNA:6745		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		Contig6750		unknown		n/a		unknown		2		11.652		1		21		241		261		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUUG		UGACACAGAGAGAUAGAAAGG		Cleavage		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1142		388		empty_scaffold						scaffold2462		37		424		acacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauacaauuucgag

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1142.miRNA:6745		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		LUSTE1AD-RP-255_F11_9MAY2008_044		unknown		n/a		unknown		2		4.026		1		20		217		236		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUU		AACACAGAAACAAAAAAAGA		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1142		388		empty_scaffold						scaffold2462		37		424		acacuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauacaauuucgag

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1143.miRNA:6746		empty_scaffold				aucuuuuuaucuuucuguguu		Contig12520		unknown		n/a		unknown		2		14.467		1		21		96		116		AUCUUUUUAUCUUUCUGUGUU		AACACAGUAAAAUAAAAAGAU		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1143		385		empty_scaffold						scaffold2462		40		424		cuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauacaauuucgag

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1143.miRNA:6750		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		Contig12520		unknown		n/a		unknown		2		14.67		1		21		95		115		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUUG		CAACACAGUAAAAUAAAAAGA		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1143		385		empty_scaffold						scaffold2462		40		424		cuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauacaauuucgag

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1143.miRNA:6750		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		Contig384		unknown		n/a		unknown		2		8.17		1		20		333		352		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUU		AACCCAGAAACAUAAAAAGA		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1143		385		empty_scaffold						scaffold2462		40		424		cuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauacaauuucgag

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1143.miRNA:6750		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		Contig6750		unknown		n/a		unknown		2		11.652		1		21		241		261		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUUG		UGACACAGAGAGAUAGAAAGG		Cleavage		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1143		385		empty_scaffold						scaffold2462		40		424		cuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauacaauuucgag

		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1143.miRNA:6750		empty_scaffold				ucuuuuuaucuuucuguguug		LUSTE1AD-RP-255_F11_9MAY2008_044		unknown		n/a		unknown		2		4.026		1		20		217		236		UCUUUUUAUCUUUCUGUGUU		AACACAGAAACAAAAAAAGA		Translation		scaffold2462.Lu0910.pre-miRNA:1143		385		empty_scaffold						scaffold2462		40		424		cuaucuuuuuaucuuucuguguugguuugcgguucugguuguuuuauaucuaaacaucuuaauauuaacauugcacgaaucacuucaauuuuucgaauucauaaaauuauacauuaccauaacgacauccaaugauuaauauuuauuuauugauauugacaaacuaauuuuauuuuaucuacaaagacguaaauaauucaauuucaaggaacgaugaaaccacaauucuccuuucacuugaauaguucaaguuauugguccuucaucacugaugugaaaaguugaaguuauugguccuucaucaaugauguuacuuaaucaauuuguuacaauuugagcugcaaacucgauauguuaucaacacgaaaauauaaaaagauaugaaaauuuaauaaguauuauaauuaagucaaguggucauuaauuuaauuauuuuuugaauuaauacaauuucgag

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6779		empty_scaffold				uuuggcaugcauguugggaau		LUSTE1NG-RP-024_H01_12JAN2007_001		unknown		n/a		unknown		1.5		13.082		1		21		164		184		UUUGGCAUGCAUGUUGGGAAU		AUUUCCAAUAUGCAUGUCAAA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147		378		empty_scaffold						scaffold2502		121		498		aauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6782		empty_scaffold				gaaaauugaaaauuuucaaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		14.058		1		20		285		304		GAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUC		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147		378		empty_scaffold						scaffold2502		121		498		aauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6783		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		Contig994		TUBB; tubulin beta		K07375		ko04145 Phagosome (1),ko04540 Gap junction (1),ko05130 Pathogenic Escherichia coli infection (1)		2		10.4		1		20		1475		1494		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAA		UUGUGGAAAUUUUUAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147		378		empty_scaffold						scaffold2502		121		498		aauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6783		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		LUSEN1NG_Contig599		unknown		n/a		unknown		2		6.812		1		21		8		28		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAAG		CUUAUAAAAAUUUUCAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147		378		empty_scaffold						scaffold2502		121		498		aauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6784		empty_scaffold				ugaaaauugaaaauuuucaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		15.036		1		21		285		305		UGAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUCA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147		378		empty_scaffold						scaffold2502		121		498		aauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6785		empty_scaffold				augaaaauugaaaauuuucaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		15.568		1		20		103		122		AUGAAAAUUGAAAAUUUUCA		UGAAAAUGGUCAAUUUUCAU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147		378		empty_scaffold						scaffold2502		121		498		aauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6786		empty_scaffold				gacaugaaaauugaaaauuuu		Contig9726		unknown		n/a		unknown		2		10.995		1		20		999		1018		GACAUGAAAAUUGAAAAUUU		CAGUUUUCAAUUUUCAUGUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1147		378		empty_scaffold						scaffold2502		121		498		aauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6803		empty_scaffold				uuuggcaugcauguugggaau		LUSTE1NG-RP-024_H01_12JAN2007_001		unknown		n/a		unknown		1.5		13.082		1		21		164		184		UUUGGCAUGCAUGUUGGGAAU		AUUUCCAAUAUGCAUGUCAAA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149		378		empty_scaffold						scaffold2502		121		498		aauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6806		empty_scaffold				gaaaauugaaaauuuucaaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		14.058		1		20		285		304		GAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUC		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149		378		empty_scaffold						scaffold2502		121		498		aauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6807		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		Contig994		TUBB; tubulin beta		K07375		ko04145 Phagosome (1),ko04540 Gap junction (1),ko05130 Pathogenic Escherichia coli infection (1)		2		10.4		1		20		1475		1494		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAA		UUGUGGAAAUUUUUAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149		378		empty_scaffold						scaffold2502		121		498		aauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6807		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		LUSEN1NG_Contig599		unknown		n/a		unknown		2		6.812		1		21		8		28		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAAG		CUUAUAAAAAUUUUCAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149		378		empty_scaffold						scaffold2502		121		498		aauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6808		empty_scaffold				ugaaaauugaaaauuuucaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		15.036		1		21		285		305		UGAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUCA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149		378		empty_scaffold						scaffold2502		121		498		aauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6809		empty_scaffold				augaaaauugaaaauuuucaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		15.568		1		20		103		122		AUGAAAAUUGAAAAUUUUCA		UGAAAAUGGUCAAUUUUCAU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149		378		empty_scaffold						scaffold2502		121		498		aauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6810		empty_scaffold				gacaugaaaauugaaaauuuu		Contig9726		unknown		n/a		unknown		2		10.995		1		20		999		1018		GACAUGAAAAUUGAAAAUUU		CAGUUUUCAAUUUUCAUGUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1149		378		empty_scaffold						scaffold2502		121		498		aauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1150.miRNA:6815		empty_scaffold				aaugaaguuaaaaaauaauuc		Contig10664		gpmB; probable phosphoglycerate mutase [EC:5.4.2.1]		K15634		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00680 Methane metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		15.828		1		20		30		49		AAUGAAGUUAAAAAAUAAUU		AAUUAUUUAUUGACUUUAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1150		486		empty_scaffold						scaffold2502		13		498		auuugacauuuauuuauagagauacgauaauguaacaucauuuuuuagucaucucugacauguauaacaauuauuagccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1151.miRNA:6821		empty_scaffold				aaugaaguuaaaaaauaauuc		Contig10664		gpmB; probable phosphoglycerate mutase [EC:5.4.2.1]		K15634		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00680 Methane metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		15.828		1		20		30		49		AAUGAAGUUAAAAAAUAAUU		AAUUAUUUAUUGACUUUAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1151		486		empty_scaffold						scaffold2502		13		498		auuugacauuuauuuauagagauacgauaauguaacaucauuuuuuagucaucucugacauguauaacaauuauuagccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1152.miRNA:6827		empty_scaffold				aaugaaguuaaaaaauaauuc		Contig10664		gpmB; probable phosphoglycerate mutase [EC:5.4.2.1]		K15634		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00680 Methane metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		15.828		1		20		30		49		AAUGAAGUUAAAAAAUAAUU		AAUUAUUUAUUGACUUUAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1152		486		empty_scaffold						scaffold2502		13		498		auuugacauuuauuuauagagauacgauaauguaacaucauuuuuuagucaucucugacauguauaacaauuauuagccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154.miRNA:6848		empty_scaffold				gaaaauugaaaauuuucaaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		14.058		1		20		285		304		GAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUC		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154		368		empty_scaffold						scaffold2502		133		500		ccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154.miRNA:6849		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		Contig994		TUBB; tubulin beta		K07375		ko04145 Phagosome (1),ko04540 Gap junction (1),ko05130 Pathogenic Escherichia coli infection (1)		2		10.4		1		20		1475		1494		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAA		UUGUGGAAAUUUUUAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154		368		empty_scaffold						scaffold2502		133		500		ccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154.miRNA:6849		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		LUSEN1NG_Contig599		unknown		n/a		unknown		2		6.812		1		21		8		28		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAAG		CUUAUAAAAAUUUUCAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154		368		empty_scaffold						scaffold2502		133		500		ccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154.miRNA:6850		empty_scaffold				ugaaaauugaaaauuuucaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		15.036		1		21		285		305		UGAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUCA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154		368		empty_scaffold						scaffold2502		133		500		ccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154.miRNA:6851		empty_scaffold				augaaaauugaaaauuuucaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		15.568		1		20		103		122		AUGAAAAUUGAAAAUUUUCA		UGAAAAUGGUCAAUUUUCAU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154		368		empty_scaffold						scaffold2502		133		500		ccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154.miRNA:6852		empty_scaffold				gacaugaaaauugaaaauuuu		Contig9726		unknown		n/a		unknown		2		10.995		1		20		999		1018		GACAUGAAAAUUGAAAAUUU		CAGUUUUCAAUUUUCAUGUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1154		368		empty_scaffold						scaffold2502		133		500		ccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156.miRNA:6872		empty_scaffold				gaaaauugaaaauuuucaaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		14.058		1		20		285		304		GAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUC		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156		368		empty_scaffold						scaffold2502		133		500		ccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156.miRNA:6873		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		Contig994		TUBB; tubulin beta		K07375		ko04145 Phagosome (1),ko04540 Gap junction (1),ko05130 Pathogenic Escherichia coli infection (1)		2		10.4		1		20		1475		1494		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAA		UUGUGGAAAUUUUUAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156		368		empty_scaffold						scaffold2502		133		500		ccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156.miRNA:6873		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		LUSEN1NG_Contig599		unknown		n/a		unknown		2		6.812		1		21		8		28		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAAG		CUUAUAAAAAUUUUCAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156		368		empty_scaffold						scaffold2502		133		500		ccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156.miRNA:6874		empty_scaffold				ugaaaauugaaaauuuucaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		15.036		1		21		285		305		UGAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUCA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156		368		empty_scaffold						scaffold2502		133		500		ccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156.miRNA:6875		empty_scaffold				augaaaauugaaaauuuucaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		15.568		1		20		103		122		AUGAAAAUUGAAAAUUUUCA		UGAAAAUGGUCAAUUUUCAU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156		368		empty_scaffold						scaffold2502		133		500		ccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156.miRNA:6876		empty_scaffold				gacaugaaaauugaaaauuuu		Contig9726		unknown		n/a		unknown		2		10.995		1		20		999		1018		GACAUGAAAAUUGAAAAUUU		CAGUUUUCAAUUUUCAUGUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1156		368		empty_scaffold						scaffold2502		133		500		ccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158.miRNA:6896		empty_scaffold				gaaaauugaaaauuuucaaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		14.058		1		20		285		304		GAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUC		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158		360		empty_scaffold						scaffold2502		136		495		uagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158.miRNA:6897		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		Contig994		TUBB; tubulin beta		K07375		ko04145 Phagosome (1),ko04540 Gap junction (1),ko05130 Pathogenic Escherichia coli infection (1)		2		10.4		1		20		1475		1494		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAA		UUGUGGAAAUUUUUAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158		360		empty_scaffold						scaffold2502		136		495		uagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158.miRNA:6897		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		LUSEN1NG_Contig599		unknown		n/a		unknown		2		6.812		1		21		8		28		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAAG		CUUAUAAAAAUUUUCAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158		360		empty_scaffold						scaffold2502		136		495		uagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158.miRNA:6898		empty_scaffold				ugaaaauugaaaauuuucaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		15.036		1		21		285		305		UGAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUCA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158		360		empty_scaffold						scaffold2502		136		495		uagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158.miRNA:6899		empty_scaffold				augaaaauugaaaauuuucaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		15.568		1		20		103		122		AUGAAAAUUGAAAAUUUUCA		UGAAAAUGGUCAAUUUUCAU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158		360		empty_scaffold						scaffold2502		136		495		uagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158.miRNA:6900		empty_scaffold				gacaugaaaauugaaaauuuu		Contig9726		unknown		n/a		unknown		2		10.995		1		20		999		1018		GACAUGAAAAUUGAAAAUUU		CAGUUUUCAAUUUUCAUGUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1158		360		empty_scaffold						scaffold2502		136		495		uagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160.miRNA:6920		empty_scaffold				gaaaauugaaaauuuucaaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		14.058		1		20		285		304		GAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUC		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160		360		empty_scaffold						scaffold2502		136		495		uagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160.miRNA:6921		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		Contig994		TUBB; tubulin beta		K07375		ko04145 Phagosome (1),ko04540 Gap junction (1),ko05130 Pathogenic Escherichia coli infection (1)		2		10.4		1		20		1475		1494		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAA		UUGUGGAAAUUUUUAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160		360		empty_scaffold						scaffold2502		136		495		uagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160.miRNA:6921		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		LUSEN1NG_Contig599		unknown		n/a		unknown		2		6.812		1		21		8		28		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAAG		CUUAUAAAAAUUUUCAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160		360		empty_scaffold						scaffold2502		136		495		uagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160.miRNA:6922		empty_scaffold				ugaaaauugaaaauuuucaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		15.036		1		21		285		305		UGAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUCA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160		360		empty_scaffold						scaffold2502		136		495		uagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160.miRNA:6923		empty_scaffold				augaaaauugaaaauuuucaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		15.568		1		20		103		122		AUGAAAAUUGAAAAUUUUCA		UGAAAAUGGUCAAUUUUCAU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160		360		empty_scaffold						scaffold2502		136		495		uagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160.miRNA:6924		empty_scaffold				gacaugaaaauugaaaauuuu		Contig9726		unknown		n/a		unknown		2		10.995		1		20		999		1018		GACAUGAAAAUUGAAAAUUU		CAGUUUUCAAUUUUCAUGUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1160		360		empty_scaffold						scaffold2502		136		495		uagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162.miRNA:6944		empty_scaffold				gaaaauugaaaauuuucaaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		14.058		1		20		285		304		GAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUC		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162		345		empty_scaffold						scaffold2502		151		495		cgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162.miRNA:6945		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		Contig994		TUBB; tubulin beta		K07375		ko04145 Phagosome (1),ko04540 Gap junction (1),ko05130 Pathogenic Escherichia coli infection (1)		2		10.4		1		20		1475		1494		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAA		UUGUGGAAAUUUUUAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162		345		empty_scaffold						scaffold2502		151		495		cgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162.miRNA:6945		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		LUSEN1NG_Contig599		unknown		n/a		unknown		2		6.812		1		21		8		28		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAAG		CUUAUAAAAAUUUUCAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162		345		empty_scaffold						scaffold2502		151		495		cgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162.miRNA:6946		empty_scaffold				ugaaaauugaaaauuuucaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		15.036		1		21		285		305		UGAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUCA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162		345		empty_scaffold						scaffold2502		151		495		cgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162.miRNA:6947		empty_scaffold				augaaaauugaaaauuuucaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		15.568		1		20		103		122		AUGAAAAUUGAAAAUUUUCA		UGAAAAUGGUCAAUUUUCAU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162		345		empty_scaffold						scaffold2502		151		495		cgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162.miRNA:6948		empty_scaffold				gacaugaaaauugaaaauuuu		Contig9726		unknown		n/a		unknown		2		10.995		1		20		999		1018		GACAUGAAAAUUGAAAAUUU		CAGUUUUCAAUUUUCAUGUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1162		345		empty_scaffold						scaffold2502		151		495		cgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164.miRNA:6968		empty_scaffold				gaaaauugaaaauuuucaaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		14.058		1		20		285		304		GAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUC		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164		345		empty_scaffold						scaffold2502		151		495		cgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164.miRNA:6969		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		Contig994		TUBB; tubulin beta		K07375		ko04145 Phagosome (1),ko04540 Gap junction (1),ko05130 Pathogenic Escherichia coli infection (1)		2		10.4		1		20		1475		1494		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAA		UUGUGGAAAUUUUUAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164		345		empty_scaffold						scaffold2502		151		495		cgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164.miRNA:6969		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		LUSEN1NG_Contig599		unknown		n/a		unknown		2		6.812		1		21		8		28		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAAG		CUUAUAAAAAUUUUCAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164		345		empty_scaffold						scaffold2502		151		495		cgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164.miRNA:6970		empty_scaffold				ugaaaauugaaaauuuucaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		15.036		1		21		285		305		UGAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUCA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164		345		empty_scaffold						scaffold2502		151		495		cgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164.miRNA:6971		empty_scaffold				augaaaauugaaaauuuucaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		15.568		1		20		103		122		AUGAAAAUUGAAAAUUUUCA		UGAAAAUGGUCAAUUUUCAU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164		345		empty_scaffold						scaffold2502		151		495		cgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164.miRNA:6972		empty_scaffold				gacaugaaaauugaaaauuuu		Contig9726		unknown		n/a		unknown		2		10.995		1		20		999		1018		GACAUGAAAAUUGAAAAUUU		CAGUUUUCAAUUUUCAUGUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1164		345		empty_scaffold						scaffold2502		151		495		cgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166.miRNA:6989		empty_scaffold				uuuggcaugcauguugggaau		LUSTE1NG-RP-024_H01_12JAN2007_001		unknown		n/a		unknown		1.5		13.082		1		21		164		184		UUUGGCAUGCAUGUUGGGAAU		AUUUCCAAUAUGCAUGUCAAA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166		336		empty_scaffold						scaffold2502		156		491		uugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166.miRNA:6992		empty_scaffold				gaaaauugaaaauuuucaaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		14.058		1		20		285		304		GAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUC		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166		336		empty_scaffold						scaffold2502		156		491		uugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166.miRNA:6993		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		Contig994		TUBB; tubulin beta		K07375		ko04145 Phagosome (1),ko04540 Gap junction (1),ko05130 Pathogenic Escherichia coli infection (1)		2		10.4		1		20		1475		1494		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAA		UUGUGGAAAUUUUUAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166		336		empty_scaffold						scaffold2502		156		491		uugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166.miRNA:6993		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		LUSEN1NG_Contig599		unknown		n/a		unknown		2		6.812		1		21		8		28		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAAG		CUUAUAAAAAUUUUCAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166		336		empty_scaffold						scaffold2502		156		491		uugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166.miRNA:6994		empty_scaffold				ugaaaauugaaaauuuucaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		15.036		1		21		285		305		UGAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUCA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166		336		empty_scaffold						scaffold2502		156		491		uugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166.miRNA:6995		empty_scaffold				augaaaauugaaaauuuucaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		15.568		1		20		103		122		AUGAAAAUUGAAAAUUUUCA		UGAAAAUGGUCAAUUUUCAU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166		336		empty_scaffold						scaffold2502		156		491		uugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166.miRNA:6996		empty_scaffold				gacaugaaaauugaaaauuuu		Contig9726		unknown		n/a		unknown		2		10.995		1		20		999		1018		GACAUGAAAAUUGAAAAUUU		CAGUUUUCAAUUUUCAUGUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1166		336		empty_scaffold						scaffold2502		156		491		uugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168.miRNA:7013		empty_scaffold				uuuggcaugcauguugggaau		LUSTE1NG-RP-024_H01_12JAN2007_001		unknown		n/a		unknown		1.5		13.082		1		21		164		184		UUUGGCAUGCAUGUUGGGAAU		AUUUCCAAUAUGCAUGUCAAA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168		336		empty_scaffold						scaffold2502		156		491		uugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168.miRNA:7016		empty_scaffold				gaaaauugaaaauuuucaaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		14.058		1		20		285		304		GAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUC		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168		336		empty_scaffold						scaffold2502		156		491		uugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168.miRNA:7017		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		Contig994		TUBB; tubulin beta		K07375		ko04145 Phagosome (1),ko04540 Gap junction (1),ko05130 Pathogenic Escherichia coli infection (1)		2		10.4		1		20		1475		1494		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAA		UUGUGGAAAUUUUUAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168		336		empty_scaffold						scaffold2502		156		491		uugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168.miRNA:7017		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		LUSEN1NG_Contig599		unknown		n/a		unknown		2		6.812		1		21		8		28		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAAG		CUUAUAAAAAUUUUCAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168		336		empty_scaffold						scaffold2502		156		491		uugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168.miRNA:7018		empty_scaffold				ugaaaauugaaaauuuucaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		15.036		1		21		285		305		UGAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUCA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168		336		empty_scaffold						scaffold2502		156		491		uugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168.miRNA:7019		empty_scaffold				augaaaauugaaaauuuucaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		15.568		1		20		103		122		AUGAAAAUUGAAAAUUUUCA		UGAAAAUGGUCAAUUUUCAU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168		336		empty_scaffold						scaffold2502		156		491		uugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168.miRNA:7020		empty_scaffold				gacaugaaaauugaaaauuuu		Contig9726		unknown		n/a		unknown		2		10.995		1		20		999		1018		GACAUGAAAAUUGAAAAUUU		CAGUUUUCAAUUUUCAUGUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1168		336		empty_scaffold						scaffold2502		156		491		uugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:7035		empty_scaffold				uuggacaugaaaauugaaaau		Contig9726		unknown		n/a		unknown		2		13.053		1		21		1001		1021		UUGGACAUGAAAAUUGAAAAU		GUUUUCAAUUUUCAUGUUUAC		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170		327		empty_scaffold						scaffold2502		160		486		gcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaaugg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:7038		empty_scaffold				uggacaugaaaauugaaaauu		Contig9726		unknown		n/a		unknown		1.5		12.96		1		21		1000		1020		UGGACAUGAAAAUUGAAAAUU		AGUUUUCAAUUUUCAUGUUUA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170		327		empty_scaffold						scaffold2502		160		486		gcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaaugg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:7040		empty_scaffold				gaaaauugaaaauuuucaaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		14.058		1		20		285		304		GAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUC		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170		327		empty_scaffold						scaffold2502		160		486		gcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaaugg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:7041		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		Contig994		TUBB; tubulin beta		K07375		ko04145 Phagosome (1),ko04540 Gap junction (1),ko05130 Pathogenic Escherichia coli infection (1)		2		10.4		1		20		1475		1494		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAA		UUGUGGAAAUUUUUAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170		327		empty_scaffold						scaffold2502		160		486		gcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaaugg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:7041		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		LUSEN1NG_Contig599		unknown		n/a		unknown		2		6.812		1		21		8		28		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAAG		CUUAUAAAAAUUUUCAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170		327		empty_scaffold						scaffold2502		160		486		gcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaaugg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:7042		empty_scaffold				ugaaaauugaaaauuuucaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		15.036		1		21		285		305		UGAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUCA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170		327		empty_scaffold						scaffold2502		160		486		gcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaaugg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:7043		empty_scaffold				augaaaauugaaaauuuucaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		15.568		1		20		103		122		AUGAAAAUUGAAAAUUUUCA		UGAAAAUGGUCAAUUUUCAU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170		327		empty_scaffold						scaffold2502		160		486		gcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaaugg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:7044		empty_scaffold				gacaugaaaauugaaaauuuu		Contig9726		unknown		n/a		unknown		2		10.995		1		20		999		1018		GACAUGAAAAUUGAAAAUUU		CAGUUUUCAAUUUUCAUGUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1170		327		empty_scaffold						scaffold2502		160		486		gcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaaugg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:7059		empty_scaffold				uuggacaugaaaauugaaaau		Contig9726		unknown		n/a		unknown		2		13.053		1		21		1001		1021		UUGGACAUGAAAAUUGAAAAU		GUUUUCAAUUUUCAUGUUUAC		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172		327		empty_scaffold						scaffold2502		160		486		gcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaaugg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:7062		empty_scaffold				uggacaugaaaauugaaaauu		Contig9726		unknown		n/a		unknown		1.5		12.96		1		21		1000		1020		UGGACAUGAAAAUUGAAAAUU		AGUUUUCAAUUUUCAUGUUUA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172		327		empty_scaffold						scaffold2502		160		486		gcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaaugg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:7064		empty_scaffold				gaaaauugaaaauuuucaaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		14.058		1		20		285		304		GAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUC		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172		327		empty_scaffold						scaffold2502		160		486		gcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaaugg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:7065		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		Contig994		TUBB; tubulin beta		K07375		ko04145 Phagosome (1),ko04540 Gap junction (1),ko05130 Pathogenic Escherichia coli infection (1)		2		10.4		1		20		1475		1494		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAA		UUGUGGAAAUUUUUAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172		327		empty_scaffold						scaffold2502		160		486		gcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaaugg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:7065		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		LUSEN1NG_Contig599		unknown		n/a		unknown		2		6.812		1		21		8		28		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAAG		CUUAUAAAAAUUUUCAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172		327		empty_scaffold						scaffold2502		160		486		gcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaaugg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:7066		empty_scaffold				ugaaaauugaaaauuuucaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		15.036		1		21		285		305		UGAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUCA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172		327		empty_scaffold						scaffold2502		160		486		gcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaaugg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:7067		empty_scaffold				augaaaauugaaaauuuucaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		15.568		1		20		103		122		AUGAAAAUUGAAAAUUUUCA		UGAAAAUGGUCAAUUUUCAU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172		327		empty_scaffold						scaffold2502		160		486		gcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaaugg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:7068		empty_scaffold				gacaugaaaauugaaaauuuu		Contig9726		unknown		n/a		unknown		2		10.995		1		20		999		1018		GACAUGAAAAUUGAAAAUUU		CAGUUUUCAAUUUUCAUGUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1172		327		empty_scaffold						scaffold2502		160		486		gcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaaugg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:7083		empty_scaffold				augaaaauugaaaauuuucaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		15.568		1		20		103		122		AUGAAAAUUGAAAAUUUUCA		UGAAAAUGGUCAAUUUUCAU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174		332		empty_scaffold						scaffold2502		167		498		gacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:7086		empty_scaffold				ugaaaauugaaaauuuucaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		15.036		1		21		285		305		UGAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUCA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174		332		empty_scaffold						scaffold2502		167		498		gacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:7087		empty_scaffold				aauguuuggcaugcauguugg		Contig3178		PDHA; pyruvate dehydrogenase E1 component subunit alpha [EC:1.2.4.1]		K00161		ko00290 Valine, leucine and isoleucine biosynthesis (1),ko00650 Butanoate metabolism (1),ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00020 Citrate cycle (TCA cycle) (3),ko00620 Pyruvate metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		11.661		1		21		686		706		AAUGUUUGGCAUGCAUGUUGG		UCAACAUGAAUGCCAGGCAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174		332		empty_scaffold						scaffold2502		167		498		gacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:7087		empty_scaffold				aauguuuggcaugcauguugg		Contig1556		unknown		n/a		unknown		2		11.937		1		21		784		804		AAUGUUUGGCAUGCAUGUUGG		UCAACAUGAAUGCCAGGCAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174		332		empty_scaffold						scaffold2502		167		498		gacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:7087		empty_scaffold				aauguuuggcaugcauguugg		LUSLE4AD-T3-003_F16_30SEP2009_060		unknown		n/a		unknown		2		19.223		1		20		232		251		AAUGUUUGGCAUGCAUGUUG		CAAGAUGCAUGUCGAACAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174		332		empty_scaffold						scaffold2502		167		498		gacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:7088		empty_scaffold				gaaaauugaaaauuuucaaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		14.058		1		20		285		304		GAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUC		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174		332		empty_scaffold						scaffold2502		167		498		gacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:7089		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		Contig994		TUBB; tubulin beta		K07375		ko04145 Phagosome (1),ko04540 Gap junction (1),ko05130 Pathogenic Escherichia coli infection (1)		2		10.4		1		20		1475		1494		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAA		UUGUGGAAAUUUUUAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174		332		empty_scaffold						scaffold2502		167		498		gacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:7089		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		LUSEN1NG_Contig599		unknown		n/a		unknown		2		6.812		1		21		8		28		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAAG		CUUAUAAAAAUUUUCAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174		332		empty_scaffold						scaffold2502		167		498		gacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:7090		empty_scaffold				augaaaauugaaaauuuucaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		15.568		1		20		103		122		AUGAAAAUUGAAAAUUUUCA		UGAAAAUGGUCAAUUUUCAU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174		332		empty_scaffold						scaffold2502		167		498		gacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:7091		empty_scaffold				ugaaaauugaaaauuuucaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		15.036		1		21		285		305		UGAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUCA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1174		332		empty_scaffold						scaffold2502		167		498		gacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:7107		empty_scaffold				augaaaauugaaaauuuucaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		15.568		1		20		103		122		AUGAAAAUUGAAAAUUUUCA		UGAAAAUGGUCAAUUUUCAU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176		332		empty_scaffold						scaffold2502		167		498		gacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:7110		empty_scaffold				ugaaaauugaaaauuuucaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		15.036		1		21		285		305		UGAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUCA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176		332		empty_scaffold						scaffold2502		167		498		gacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:7111		empty_scaffold				aauguuuggcaugcauguugg		Contig3178		PDHA; pyruvate dehydrogenase E1 component subunit alpha [EC:1.2.4.1]		K00161		ko00290 Valine, leucine and isoleucine biosynthesis (1),ko00650 Butanoate metabolism (1),ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00020 Citrate cycle (TCA cycle) (3),ko00620 Pyruvate metabolism (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		11.661		1		21		686		706		AAUGUUUGGCAUGCAUGUUGG		UCAACAUGAAUGCCAGGCAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176		332		empty_scaffold						scaffold2502		167		498		gacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:7111		empty_scaffold				aauguuuggcaugcauguugg		Contig1556		unknown		n/a		unknown		2		11.937		1		21		784		804		AAUGUUUGGCAUGCAUGUUGG		UCAACAUGAAUGCCAGGCAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176		332		empty_scaffold						scaffold2502		167		498		gacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:7111		empty_scaffold				aauguuuggcaugcauguugg		LUSLE4AD-T3-003_F16_30SEP2009_060		unknown		n/a		unknown		2		19.223		1		20		232		251		AAUGUUUGGCAUGCAUGUUG		CAAGAUGCAUGUCGAACAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176		332		empty_scaffold						scaffold2502		167		498		gacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:7112		empty_scaffold				gaaaauugaaaauuuucaaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		14.058		1		20		285		304		GAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUC		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176		332		empty_scaffold						scaffold2502		167		498		gacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:7113		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		Contig994		TUBB; tubulin beta		K07375		ko04145 Phagosome (1),ko04540 Gap junction (1),ko05130 Pathogenic Escherichia coli infection (1)		2		10.4		1		20		1475		1494		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAA		UUGUGGAAAUUUUUAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176		332		empty_scaffold						scaffold2502		167		498		gacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:7113		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		LUSEN1NG_Contig599		unknown		n/a		unknown		2		6.812		1		21		8		28		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAAG		CUUAUAAAAAUUUUCAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176		332		empty_scaffold						scaffold2502		167		498		gacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:7114		empty_scaffold				augaaaauugaaaauuuucaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		15.568		1		20		103		122		AUGAAAAUUGAAAAUUUUCA		UGAAAAUGGUCAAUUUUCAU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176		332		empty_scaffold						scaffold2502		167		498		gacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:7115		empty_scaffold				ugaaaauugaaaauuuucaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		15.036		1		21		285		305		UGAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUCA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1176		332		empty_scaffold						scaffold2502		167		498		gacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccaua

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1177.miRNA:7121		empty_scaffold				aaugaaguuaaaaaauaauuc		Contig10664		gpmB; probable phosphoglycerate mutase [EC:5.4.2.1]		K15634		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00680 Methane metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		15.828		1		20		30		49		AAUGAAGUUAAAAAAUAAUU		AAUUAUUUAUUGACUUUAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1177		328		empty_scaffold						scaffold2502		172		499		gaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauac

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1178.miRNA:7127		empty_scaffold				aaugaaguuaaaaaauaauuc		Contig10664		gpmB; probable phosphoglycerate mutase [EC:5.4.2.1]		K15634		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00680 Methane metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		15.828		1		20		30		49		AAUGAAGUUAAAAAAUAAUU		AAUUAUUUAUUGACUUUAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1178		328		empty_scaffold						scaffold2502		172		499		gaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauac

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1179.miRNA:7133		empty_scaffold				aaugaaguuaaaaaauaauuc		Contig10664		gpmB; probable phosphoglycerate mutase [EC:5.4.2.1]		K15634		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00680 Methane metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		15.828		1		20		30		49		AAUGAAGUUAAAAAAUAAUU		AAUUAUUUAUUGACUUUAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1179		320		empty_scaffold						scaffold2502		180		499		aaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauac

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1180.miRNA:7139		empty_scaffold				aaugaaguuaaaaaauaauuc		Contig10664		gpmB; probable phosphoglycerate mutase [EC:5.4.2.1]		K15634		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00680 Methane metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		15.828		1		20		30		49		AAUGAAGUUAAAAAAUAAUU		AAUUAUUUAUUGACUUUAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1180		320		empty_scaffold						scaffold2502		180		499		aaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauac

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1181.miRNA:7145		empty_scaffold				aaugaaguuaaaaaauaauuc		Contig10664		gpmB; probable phosphoglycerate mutase [EC:5.4.2.1]		K15634		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00680 Methane metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		15.828		1		20		30		49		AAUGAAGUUAAAAAAUAAUU		AAUUAUUUAUUGACUUUAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1181		316		empty_scaffold						scaffold2502		184		499		uuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauac

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1182.miRNA:7151		empty_scaffold				aaugaaguuaaaaaauaauuc		Contig10664		gpmB; probable phosphoglycerate mutase [EC:5.4.2.1]		K15634		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00680 Methane metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		15.828		1		20		30		49		AAUGAAGUUAAAAAAUAAUU		AAUUAUUUAUUGACUUUAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1182		316		empty_scaffold						scaffold2502		184		499		uuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauac

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1183.miRNA:7157		empty_scaffold				aaugaaguuaaaaaauaauuc		Contig10664		gpmB; probable phosphoglycerate mutase [EC:5.4.2.1]		K15634		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00680 Methane metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		15.828		1		20		30		49		AAUGAAGUUAAAAAAUAAUU		AAUUAUUUAUUGACUUUAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1183		302		empty_scaffold						scaffold2502		194		495		ggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1184.miRNA:7163		empty_scaffold				aaugaaguuaaaaaauaauuc		Contig10664		gpmB; probable phosphoglycerate mutase [EC:5.4.2.1]		K15634		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00680 Methane metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		15.828		1		20		30		49		AAUGAAGUUAAAAAAUAAUU		AAUUAUUUAUUGACUUUAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1184		302		empty_scaffold						scaffold2502		194		495		ggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1185.miRNA:7169		empty_scaffold				aaugaaguuaaaaaauaauuc		Contig10664		gpmB; probable phosphoglycerate mutase [EC:5.4.2.1]		K15634		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00680 Methane metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		15.828		1		20		30		49		AAUGAAGUUAAAAAAUAAUU		AAUUAUUUAUUGACUUUAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1185		304		empty_scaffold						scaffold2502		196		499		auaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauac

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1186.miRNA:7175		empty_scaffold				aaugaaguuaaaaaauaauuc		Contig10664		gpmB; probable phosphoglycerate mutase [EC:5.4.2.1]		K15634		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00680 Methane metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		15.828		1		20		30		49		AAUGAAGUUAAAAAAUAAUU		AAUUAUUUAUUGACUUUAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1186		304		empty_scaffold						scaffold2502		196		499		auaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauac

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1187.miRNA:7182		empty_scaffold				auuaaccaauuuugaaau-uu		03-LUSBE1NG-RP-102_D06_20FEB2007_042		unknown		n/a		unknown		2		18.688		1		21		278		298		AUUAACCAAUUUUGAAAUNUU		AAUAUUUGAAAAUUGGUUAAU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1187		316		empty_scaffold						scaffold2502		251		566		agccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacguuaacuucuuuggaaaccaacaaauuugacaugaaaguugaaacuuuucaaaugggcuaauauuug

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1187.miRNA:7183		empty_scaffold				uuaaccaauuuugaaau-uuu		03-LUSBE1NG-RP-102_D06_20FEB2007_042		unknown		n/a		unknown		2		18.337		1		20		278		297		UUAACCAAUUUUGAAAUNUU		AAUAUUUGAAAAUUGGUUAA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1187		316		empty_scaffold						scaffold2502		251		566		agccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacguuaacuucuuuggaaaccaacaaauuugacaugaaaguugaaacuuuucaaaugggcuaauauuug

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1188.miRNA:7188		empty_scaffold				auuaaccaauuuugaaau-uu		03-LUSBE1NG-RP-102_D06_20FEB2007_042		unknown		n/a		unknown		2		18.688		1		21		278		298		AUUAACCAAUUUUGAAAUNUU		AAUAUUUGAAAAUUGGUUAAU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1188		302		empty_scaffold						scaffold2502		265		566		aagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacguuaacuucuuuggaaaccaacaaauuugacaugaaaguugaaacuuuucaaaugggcuaauauuug

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1188.miRNA:7189		empty_scaffold				uuaaccaauuuugaaau-uuu		03-LUSBE1NG-RP-102_D06_20FEB2007_042		unknown		n/a		unknown		2		18.337		1		20		278		297		UUAACCAAUUUUGAAAUNUU		AAUAUUUGAAAAUUGGUUAA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1188		302		empty_scaffold						scaffold2502		265		566		aagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacguuaacuucuuuggaaaccaacaaauuugacaugaaaguugaaacuuuucaaaugggcuaauauuug

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1189.miRNA:7193		empty_scaffold				aaugaaguuaaaaaauaauuc		Contig10664		gpmB; probable phosphoglycerate mutase [EC:5.4.2.1]		K15634		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00680 Methane metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		15.828		1		20		30		49		AAUGAAGUUAAAAAAUAAUU		AAUUAUUUAUUGACUUUAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1189		473		empty_scaffold						scaffold2502		28		500		auagagauacgauaauguaacaucauuuuuuagucaucucugacauguauaacaauuauuagccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1190.miRNA:7199		empty_scaffold				aaugaaguuaaaaaauaauuc		Contig10664		gpmB; probable phosphoglycerate mutase [EC:5.4.2.1]		K15634		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00680 Methane metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		15.828		1		20		30		49		AAUGAAGUUAAAAAAUAAUU		AAUUAUUUAUUGACUUUAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1190		473		empty_scaffold						scaffold2502		28		500		auagagauacgauaauguaacaucauuuuuuagucaucucugacauguauaacaauuauuagccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1191.miRNA:7205		empty_scaffold				aaugaaguuaaaaaauaauuc		Contig10664		gpmB; probable phosphoglycerate mutase [EC:5.4.2.1]		K15634		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00680 Methane metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		15.828		1		20		30		49		AAUGAAGUUAAAAAAUAAUU		AAUUAUUUAUUGACUUUAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1191		462		empty_scaffold						scaffold2502		34		495		auacgauaauguaacaucauuuuuuagucaucucugacauguauaacaauuauuagccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1192.miRNA:7211		empty_scaffold				aaugaaguuaaaaaauaauuc		Contig10664		gpmB; probable phosphoglycerate mutase [EC:5.4.2.1]		K15634		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00680 Methane metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		15.828		1		20		30		49		AAUGAAGUUAAAAAAUAAUU		AAUUAUUUAUUGACUUUAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1192		462		empty_scaffold						scaffold2502		34		495		auacgauaauguaacaucauuuuuuagucaucucugacauguauaacaauuauuagccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuucc

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1194.miRNA:7224		empty_scaffold				auuaaccaauuuugaaau-uu		03-LUSBE1NG-RP-102_D06_20FEB2007_042		unknown		n/a		unknown		2		18.688		1		21		278		298		AUUAACCAAUUUUGAAAUNUU		AAUAUUUGAAAAUUGGUUAAU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1194		127		empty_scaffold						scaffold2502		440		566		ucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacguuaacuucuuuggaaaccaacaaauuugacaugaaaguugaaacuuuucaaaugggcuaauauuug

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1194.miRNA:7225		empty_scaffold				uuaaccaauuuugaaau-uuu		03-LUSBE1NG-RP-102_D06_20FEB2007_042		unknown		n/a		unknown		2		18.337		1		20		278		297		UUAACCAAUUUUGAAAUNUU		AAUAUUUGAAAAUUGGUUAA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1194		127		empty_scaffold						scaffold2502		440		566		ucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacguuaacuucuuuggaaaccaacaaauuugacaugaaaguugaaacuuuucaaaugggcuaauauuug

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1197.miRNA:7241		empty_scaffold				aaugaaguuaaaaaauaauuc		Contig10664		gpmB; probable phosphoglycerate mutase [EC:5.4.2.1]		K15634		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00680 Methane metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		15.828		1		20		30		49		AAUGAAGUUAAAAAAUAAUU		AAUUAUUUAUUGACUUUAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1197		442		empty_scaffold						scaffold2502		59		500		agucaucucugacauguauaacaauuauuagccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1198.miRNA:7247		empty_scaffold				aaugaaguuaaaaaauaauuc		Contig10664		gpmB; probable phosphoglycerate mutase [EC:5.4.2.1]		K15634		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00680 Methane metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		15.828		1		20		30		49		AAUGAAGUUAAAAAAUAAUU		AAUUAUUUAUUGACUUUAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1198		442		empty_scaffold						scaffold2502		59		500		agucaucucugacauguauaacaauuauuagccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1199.miRNA:7253		empty_scaffold				aaugaaguuaaaaaauaauuc		Contig10664		gpmB; probable phosphoglycerate mutase [EC:5.4.2.1]		K15634		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00680 Methane metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		15.828		1		20		30		49		AAUGAAGUUAAAAAAUAAUU		AAUUAUUUAUUGACUUUAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1199		427		empty_scaffold						scaffold2502		74		500		guauaacaauuauuagccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1200.miRNA:7259		empty_scaffold				aaugaaguuaaaaaauaauuc		Contig10664		gpmB; probable phosphoglycerate mutase [EC:5.4.2.1]		K15634		ko00010 Glycolysis / Gluconeogenesis (3),ko00680 Methane metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14),ko01120 Microbial metabolism in diverse environments (7)		2		15.828		1		20		30		49		AAUGAAGUUAAAAAAUAAUU		AAUUAUUUAUUGACUUUAUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1200		427		empty_scaffold						scaffold2502		74		500		guauaacaauuauuagccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:7280		empty_scaffold				gaaaauugaaaauuuucaaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		14.058		1		20		285		304		GAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUC		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202		413		empty_scaffold						scaffold2502		88		500		agccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:7281		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		Contig994		TUBB; tubulin beta		K07375		ko04145 Phagosome (1),ko04540 Gap junction (1),ko05130 Pathogenic Escherichia coli infection (1)		2		10.4		1		20		1475		1494		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAA		UUGUGGAAAUUUUUAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202		413		empty_scaffold						scaffold2502		88		500		agccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:7281		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		LUSEN1NG_Contig599		unknown		n/a		unknown		2		6.812		1		21		8		28		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAAG		CUUAUAAAAAUUUUCAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202		413		empty_scaffold						scaffold2502		88		500		agccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:7282		empty_scaffold				ugaaaauugaaaauuuucaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		15.036		1		21		285		305		UGAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUCA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202		413		empty_scaffold						scaffold2502		88		500		agccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:7283		empty_scaffold				augaaaauugaaaauuuucaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		15.568		1		20		103		122		AUGAAAAUUGAAAAUUUUCA		UGAAAAUGGUCAAUUUUCAU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202		413		empty_scaffold						scaffold2502		88		500		agccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:7284		empty_scaffold				gacaugaaaauugaaaauuuu		Contig9726		unknown		n/a		unknown		2		10.995		1		20		999		1018		GACAUGAAAAUUGAAAAUUU		CAGUUUUCAAUUUUCAUGUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1202		413		empty_scaffold						scaffold2502		88		500		agccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:7304		empty_scaffold				gaaaauugaaaauuuucaaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		14.058		1		20		285		304		GAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUC		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204		413		empty_scaffold						scaffold2502		88		500		agccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:7305		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		Contig994		TUBB; tubulin beta		K07375		ko04145 Phagosome (1),ko04540 Gap junction (1),ko05130 Pathogenic Escherichia coli infection (1)		2		10.4		1		20		1475		1494		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAA		UUGUGGAAAUUUUUAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204		413		empty_scaffold						scaffold2502		88		500		agccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:7305		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		LUSEN1NG_Contig599		unknown		n/a		unknown		2		6.812		1		21		8		28		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAAG		CUUAUAAAAAUUUUCAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204		413		empty_scaffold						scaffold2502		88		500		agccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:7306		empty_scaffold				ugaaaauugaaaauuuucaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		15.036		1		21		285		305		UGAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUCA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204		413		empty_scaffold						scaffold2502		88		500		agccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:7307		empty_scaffold				augaaaauugaaaauuuucaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		15.568		1		20		103		122		AUGAAAAUUGAAAAUUUUCA		UGAAAAUGGUCAAUUUUCAU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204		413		empty_scaffold						scaffold2502		88		500		agccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:7308		empty_scaffold				gacaugaaaauugaaaauuuu		Contig9726		unknown		n/a		unknown		2		10.995		1		20		999		1018		GACAUGAAAAUUGAAAAUUU		CAGUUUUCAAUUUUCAUGUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1204		413		empty_scaffold						scaffold2502		88		500		agccaauuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucauuuccauacg

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:7325		empty_scaffold				uuuggcaugcauguugggaau		LUSTE1NG-RP-024_H01_12JAN2007_001		unknown		n/a		unknown		1.5		13.082		1		21		164		184		UUUGGCAUGCAUGUUGGGAAU		AUUUCCAAUAUGCAUGUCAAA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206		399		empty_scaffold						scaffold2502		93		491		auuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:7328		empty_scaffold				gaaaauugaaaauuuucaaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		14.058		1		20		285		304		GAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUC		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206		399		empty_scaffold						scaffold2502		93		491		auuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:7329		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		Contig994		TUBB; tubulin beta		K07375		ko04145 Phagosome (1),ko04540 Gap junction (1),ko05130 Pathogenic Escherichia coli infection (1)		2		10.4		1		20		1475		1494		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAA		UUGUGGAAAUUUUUAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206		399		empty_scaffold						scaffold2502		93		491		auuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:7329		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		LUSEN1NG_Contig599		unknown		n/a		unknown		2		6.812		1		21		8		28		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAAG		CUUAUAAAAAUUUUCAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206		399		empty_scaffold						scaffold2502		93		491		auuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:7330		empty_scaffold				ugaaaauugaaaauuuucaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		15.036		1		21		285		305		UGAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUCA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206		399		empty_scaffold						scaffold2502		93		491		auuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:7331		empty_scaffold				augaaaauugaaaauuuucaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		15.568		1		20		103		122		AUGAAAAUUGAAAAUUUUCA		UGAAAAUGGUCAAUUUUCAU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206		399		empty_scaffold						scaffold2502		93		491		auuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:7332		empty_scaffold				gacaugaaaauugaaaauuuu		Contig9726		unknown		n/a		unknown		2		10.995		1		20		999		1018		GACAUGAAAAUUGAAAAUUU		CAGUUUUCAAUUUUCAUGUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1206		399		empty_scaffold						scaffold2502		93		491		auuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:7349		empty_scaffold				uuuggcaugcauguugggaau		LUSTE1NG-RP-024_H01_12JAN2007_001		unknown		n/a		unknown		1.5		13.082		1		21		164		184		UUUGGCAUGCAUGUUGGGAAU		AUUUCCAAUAUGCAUGUCAAA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208		399		empty_scaffold						scaffold2502		93		491		auuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:7352		empty_scaffold				gaaaauugaaaauuuucaaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		14.058		1		20		285		304		GAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUC		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208		399		empty_scaffold						scaffold2502		93		491		auuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:7353		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		Contig994		TUBB; tubulin beta		K07375		ko04145 Phagosome (1),ko04540 Gap junction (1),ko05130 Pathogenic Escherichia coli infection (1)		2		10.4		1		20		1475		1494		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAA		UUGUGGAAAUUUUUAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208		399		empty_scaffold						scaffold2502		93		491		auuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:7353		empty_scaffold				aaaauugaaaauuuucaaaag		LUSEN1NG_Contig599		unknown		n/a		unknown		2		6.812		1		21		8		28		AAAAUUGAAAAUUUUCAAAAG		CUUAUAAAAAUUUUCAAUUUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208		399		empty_scaffold						scaffold2502		93		491		auuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:7354		empty_scaffold				ugaaaauugaaaauuuucaaa		Contig7432		unknown		n/a		unknown		2		15.036		1		21		285		305		UGAAAAUUGAAAAUUUUCAAA		UUUGAGAUUUUUUAAUUUUCA		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208		399		empty_scaffold						scaffold2502		93		491		auuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:7355		empty_scaffold				augaaaauugaaaauuuucaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		15.568		1		20		103		122		AUGAAAAUUGAAAAUUUUCA		UGAAAAUGGUCAAUUUUCAU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208		399		empty_scaffold						scaffold2502		93		491		auuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:7356		empty_scaffold				gacaugaaaauugaaaauuuu		Contig9726		unknown		n/a		unknown		2		10.995		1		20		999		1018		GACAUGAAAAUUGAAAAUUU		CAGUUUUCAAUUUUCAUGUU		Cleavage		scaffold2502.Lu0910.pre-miRNA:1208		399		empty_scaffold						scaffold2502		93		491		auuugaaaauuuugaaguuuuaugucaaaauggcccauuuccguagguuaaccccuuucgaaauugagcauuuggacaugaaaauugaaaauuuucaaaagggauaauguuuggcaugcauguugggaauaacagaaaaucaagguuucaccauguuaagccuuuccaauaaaagucaaaugaaguuaaaaaauaauucguucaacacuaacauagcaccgacuaauauugauuuuuaacuucauuugacuauuuuuuauagagguaccauaaugaaacauuauuuuuuugccaucuccaauaugaaaauaaaauauuagucaauuuuuaaaucucuaacaugcaugucaaauauuaaccaauuuugaaauuuugaaauuuuaugucgaaauggcucau

		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7358		inside		g45274		aauaggaaucaugauuccuag		Contig10892		COX17; cytochrome c oxidase assembly protein subunit 17		K02260		ko00190 Oxidative phosphorylation (2),ko01100 Metabolic pathways (12)		2.5		10.273		1		21		35		55		AAUAGGAAUCAUGAUUCCUAG		CUAUGAAUCAUGAUUCCAAUU		Cleavage		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209		286		inside		g45274		1033		scaffold2548		8465		8750		uauguuuggcaauaggaaucaugauuccuaggaauguggaauuagaauaguacaaaauaauugaguugagguugaaagaaauugugaagauaauguaaaaucaaaggauauaagggauuccuaggaaaguuaauuuucccauugaguagauaaggaaacaugauuccaauuagaauccuuauaucauuugauccaaguuuccauccacaauauuuuucuauuccaacucaacuuguuuagucucaacuuaacuuuccuagaaaucaugauuccuauugccaaacau

		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7358		inside		g45274		aauaggaaucaugauuccuag		Contig9486		PPP1C; protein phosphatase 1, catalytic subunit [EC:3.1.3.16]		K06269		ko03015 mRNA surveillance pathway (2),ko04113 Meiosis - yeast (1),ko04114 Oocyte meiosis (1),ko04270 Vascular smooth muscle contraction (1),ko04510 Focal adhesion (1),ko04720 Long-term potentiation (1),ko04728 Dopaminergic synapse (2),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko04910 Insulin signaling pathway (1),ko05168 Herpes simplex infection (1)		3		8.313		1		21		25		45		AAUAGGAAUCAUGAUUCCUAG		CUAGGAAUCAUAAUUUCAAUU		Translation		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209		286		inside		g45274		1033		scaffold2548		8465		8750		uauguuuggcaauaggaaucaugauuccuaggaauguggaauuagaauaguacaaaauaauugaguugagguugaaagaaauugugaagauaauguaaaaucaaaggauauaagggauuccuaggaaaguuaauuuucccauugaguagauaaggaaacaugauuccaauuagaauccuuauaucauuugauccaaguuuccauccacaauauuuuucuauuccaacucaacuuguuuagucucaacuuaacuuuccuagaaaucaugauuccuauugccaaacau

		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7358		inside		g45274		aauaggaaucaugauuccuag		Contig5977		unknown		n/a		unknown		3		3.939		1		21		21		41		AAUAGGAAUCAUGAUUCCUAG		CUAAAAAUCACGAUUCCUAUU		Translation		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209		286		inside		g45274		1033		scaffold2548		8465		8750		uauguuuggcaauaggaaucaugauuccuaggaauguggaauuagaauaguacaaaauaauugaguugagguugaaagaaauugugaagauaauguaaaaucaaaggauauaagggauuccuaggaaaguuaauuuucccauugaguagauaaggaaacaugauuccaauuagaauccuuauaucauuugauccaaguuuccauccacaauauuuuucuauuccaacucaacuuguuuagucucaacuuaacuuuccuagaaaucaugauuccuauugccaaacau

		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7359		inside		g45274		caauaggaaucaugauuccua		Contig9486		PPP1C; protein phosphatase 1, catalytic subunit [EC:3.1.3.16]		K06269		ko03015 mRNA surveillance pathway (2),ko04113 Meiosis - yeast (1),ko04114 Oocyte meiosis (1),ko04270 Vascular smooth muscle contraction (1),ko04510 Focal adhesion (1),ko04720 Long-term potentiation (1),ko04728 Dopaminergic synapse (2),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko04910 Insulin signaling pathway (1),ko05168 Herpes simplex infection (1)		3		8.765		1		21		26		46		CAAUAGGAAUCAUGAUUCCUA		UAGGAAUCAUAAUUUCAAUUG		Translation		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209		286		inside		g45274		1033		scaffold2548		8465		8750		uauguuuggcaauaggaaucaugauuccuaggaauguggaauuagaauaguacaaaauaauugaguugagguugaaagaaauugugaagauaauguaaaaucaaaggauauaagggauuccuaggaaaguuaauuuucccauugaguagauaaggaaacaugauuccaauuagaauccuuauaucauuugauccaaguuuccauccacaauauuuuucuauuccaacucaacuuguuuagucucaacuuaacuuuccuagaaaucaugauuccuauugccaaacau

		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7359		inside		g45274		caauaggaaucaugauuccua		Contig5977		unknown		n/a		unknown		3		3.916		1		21		22		42		CAAUAGGAAUCAUGAUUCCUA		UAAAAAUCACGAUUCCUAUUG		Cleavage		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209		286		inside		g45274		1033		scaffold2548		8465		8750		uauguuuggcaauaggaaucaugauuccuaggaauguggaauuagaauaguacaaaauaauugaguugagguugaaagaaauugugaagauaauguaaaaucaaaggauauaagggauuccuaggaaaguuaauuuucccauugaguagauaaggaaacaugauuccaauuagaauccuuauaucauuugauccaaguuuccauccacaauauuuuucuauuccaacucaacuuguuuagucucaacuuaacuuuccuagaaaucaugauuccuauugccaaacau

		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7360		inside		g45274		aaucaugauuccuaggaaugu		Contig10892		COX17; cytochrome c oxidase assembly protein subunit 17		K02260		ko00190 Oxidative phosphorylation (2),ko01100 Metabolic pathways (12)		2.5		9.718		1		21		29		49		AAUCAUGAUUCCUAGGAAUGU		AUUUUCCUAUGAAUCAUGAUU		Cleavage		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209		286		inside		g45274		1033		scaffold2548		8465		8750		uauguuuggcaauaggaaucaugauuccuaggaauguggaauuagaauaguacaaaauaauugaguugagguugaaagaaauugugaagauaauguaaaaucaaaggauauaagggauuccuaggaaaguuaauuuucccauugaguagauaaggaaacaugauuccaauuagaauccuuauaucauuugauccaaguuuccauccacaauauuuuucuauuccaacucaacuuguuuagucucaacuuaacuuuccuagaaaucaugauuccuauugccaaacau

		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7360		inside		g45274		aaucaugauuccuaggaaugu		Contig9486		PPP1C; protein phosphatase 1, catalytic subunit [EC:3.1.3.16]		K06269		ko03015 mRNA surveillance pathway (2),ko04113 Meiosis - yeast (1),ko04114 Oocyte meiosis (1),ko04270 Vascular smooth muscle contraction (1),ko04510 Focal adhesion (1),ko04720 Long-term potentiation (1),ko04728 Dopaminergic synapse (2),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko04910 Insulin signaling pathway (1),ko05168 Herpes simplex infection (1)		3		7.29		1		21		19		39		AAUCAUGAUUCCUAGGAAUGU		ACUUUUCUAGGAAUCAUAAUU		Cleavage		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209		286		inside		g45274		1033		scaffold2548		8465		8750		uauguuuggcaauaggaaucaugauuccuaggaauguggaauuagaauaguacaaaauaauugaguugagguugaaagaaauugugaagauaauguaaaaucaaaggauauaagggauuccuaggaaaguuaauuuucccauugaguagauaaggaaacaugauuccaauuagaauccuuauaucauuugauccaaguuuccauccacaauauuuuucuauuccaacucaacuuguuuagucucaacuuaacuuuccuagaaaucaugauuccuauugccaaacau

		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7360		inside		g45274		aaucaugauuccuaggaaugu		Contig21		LHCA4; light-harvesting complex I chlorophyll a/b binding protein 4		K08910		ko00196 Photosynthesis - antenna proteins (3)		3		22.989		1		21		721		741		AAUCAUGAUUCCUAGGAAUGU		GCGUUCCUGGGAUUUGUGAUU		Translation		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209		286		inside		g45274		1033		scaffold2548		8465		8750		uauguuuggcaauaggaaucaugauuccuaggaauguggaauuagaauaguacaaaauaauugaguugagguugaaagaaauugugaagauaauguaaaaucaaaggauauaagggauuccuaggaaaguuaauuuucccauugaguagauaaggaaacaugauuccaauuagaauccuuauaucauuugauccaaguuuccauccacaauauuuuucuauuccaacucaacuuguuuagucucaacuuaacuuuccuagaaaucaugauuccuauugccaaacau

		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7360		inside		g45274		aaucaugauuccuaggaaugu		Contig9829		unknown		n/a		unknown		3		23.28		1		21		329		349		AAUCAUGAUUCCUAGGAAUGU		GCGUUCCUGGGAUUUGUGAUU		Translation		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209		286		inside		g45274		1033		scaffold2548		8465		8750		uauguuuggcaauaggaaucaugauuccuaggaauguggaauuagaauaguacaaaauaauugaguugagguugaaagaaauugugaagauaauguaaaaucaaaggauauaagggauuccuaggaaaguuaauuuucccauugaguagauaaggaaacaugauuccaauuagaauccuuauaucauuugauccaaguuuccauccacaauauuuuucuauuccaacucaacuuguuuagucucaacuuaacuuuccuagaaaucaugauuccuauugccaaacau

		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7360		inside		g45274		aaucaugauuccuaggaaugu		LUSGC1NG-RP-080_A01_24JAN2007_015		unknown		n/a		unknown		2.5		14.645		1		21		422		442		AAUCAUGAUUCCUAGGAAUGU		ACAUUUCUGGGACUUAUGAUU		Translation		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209		286		inside		g45274		1033		scaffold2548		8465		8750		uauguuuggcaauaggaaucaugauuccuaggaauguggaauuagaauaguacaaaauaauugaguugagguugaaagaaauugugaagauaauguaaaaucaaaggauauaagggauuccuaggaaaguuaauuuucccauugaguagauaaggaaacaugauuccaauuagaauccuuauaucauuugauccaaguuuccauccacaauauuuuucuauuccaacucaacuuguuuagucucaacuuaacuuuccuagaaaucaugauuccuauugccaaacau

		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7361		inside		g45274		aggaaucaugauuccuaggaa		Contig10892		COX17; cytochrome c oxidase assembly protein subunit 17		K02260		ko00190 Oxidative phosphorylation (2),ko01100 Metabolic pathways (12)		2		9.67		1		21		32		52		AGGAAUCAUGAUUCCUAGGAA		UUCCUAUGAAUCAUGAUUCCA		Cleavage		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209		286		inside		g45274		1033		scaffold2548		8465		8750		uauguuuggcaauaggaaucaugauuccuaggaauguggaauuagaauaguacaaaauaauugaguugagguugaaagaaauugugaagauaauguaaaaucaaaggauauaagggauuccuaggaaaguuaauuuucccauugaguagauaaggaaacaugauuccaauuagaauccuuauaucauuugauccaaguuuccauccacaauauuuuucuauuccaacucaacuuguuuagucucaacuuaacuuuccuagaaaucaugauuccuauugccaaacau

		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7361		inside		g45274		aggaaucaugauuccuaggaa		Contig1669		RP-L6; large subunit ribosomal protein L6		K02933		ko03010 Ribosome (5)		2.5		15.436		1		20		35		54		AGGAAUCAUGAUUCCUAGGA		UUCUAGGAAUCAAGAUUUUU		Cleavage		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209		286		inside		g45274		1033		scaffold2548		8465		8750		uauguuuggcaauaggaaucaugauuccuaggaauguggaauuagaauaguacaaaauaauugaguugagguugaaagaaauugugaagauaauguaaaaucaaaggauauaagggauuccuaggaaaguuaauuuucccauugaguagauaaggaaacaugauuccaauuagaauccuuauaucauuugauccaaguuuccauccacaauauuuuucuauuccaacucaacuuguuuagucucaacuuaacuuuccuagaaaucaugauuccuauugccaaacau

		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7361		inside		g45274		aggaaucaugauuccuaggaa		Contig5094		unknown		n/a		unknown		2.5		21.627		1		20		1303		1321		AGGAAUCAUGAUUCCUAGGA		UCCUGGGAA-CAUGAUUCCU		Translation		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209		286		inside		g45274		1033		scaffold2548		8465		8750		uauguuuggcaauaggaaucaugauuccuaggaauguggaauuagaauaguacaaaauaauugaguugagguugaaagaaauugugaagauaauguaaaaucaaaggauauaagggauuccuaggaaaguuaauuuucccauugaguagauaaggaaacaugauuccaauuagaauccuuauaucauuugauccaaguuuccauccacaauauuuuucuauuccaacucaacuuguuuagucucaacuuaacuuuccuagaaaucaugauuccuauugccaaacau

		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7362		inside		g45274		gaaucaugauuccuaggaaug		Contig10892		COX17; cytochrome c oxidase assembly protein subunit 17		K02260		ko00190 Oxidative phosphorylation (2),ko01100 Metabolic pathways (12)		2		9.821		1		20		31		50		GAAUCAUGAUUCCUAGGAAU		UUUCCUAUGAAUCAUGAUUC		Cleavage		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209		286		inside		g45274		1033		scaffold2548		8465		8750		uauguuuggcaauaggaaucaugauuccuaggaauguggaauuagaauaguacaaaauaauugaguugagguugaaagaaauugugaagauaauguaaaaucaaaggauauaagggauuccuaggaaaguuaauuuucccauugaguagauaaggaaacaugauuccaauuagaauccuuauaucauuugauccaaguuuccauccacaauauuuuucuauuccaacucaacuuguuuagucucaacuuaacuuuccuagaaaucaugauuccuauugccaaacau

		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7362		inside		g45274		gaaucaugauuccuaggaaug		Contig21		LHCA4; light-harvesting complex I chlorophyll a/b binding protein 4		K08910		ko00196 Photosynthesis - antenna proteins (3)		3		19.834		1		21		722		742		GAAUCAUGAUUCCUAGGAAUG		CGUUCCUGGGAUUUGUGAUUC		Translation		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209		286		inside		g45274		1033		scaffold2548		8465		8750		uauguuuggcaauaggaaucaugauuccuaggaauguggaauuagaauaguacaaaauaauugaguugagguugaaagaaauugugaagauaauguaaaaucaaaggauauaagggauuccuaggaaaguuaauuuucccauugaguagauaaggaaacaugauuccaauuagaauccuuauaucauuugauccaaguuuccauccacaauauuuuucuauuccaacucaacuuguuuagucucaacuuaacuuuccuagaaaucaugauuccuauugccaaacau

		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7362		inside		g45274		gaaucaugauuccuaggaaug		Contig9829		unknown		n/a		unknown		3		20.175		1		21		330		350		GAAUCAUGAUUCCUAGGAAUG		CGUUCCUGGGAUUUGUGAUUC		Translation		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209		286		inside		g45274		1033		scaffold2548		8465		8750		uauguuuggcaauaggaaucaugauuccuaggaauguggaauuagaauaguacaaaauaauugaguugagguugaaagaaauugugaagauaauguaaaaucaaaggauauaagggauuccuaggaaaguuaauuuucccauugaguagauaaggaaacaugauuccaauuagaauccuuauaucauuugauccaaguuuccauccacaauauuuuucuauuccaacucaacuuguuuagucucaacuuaacuuuccuagaaaucaugauuccuauugccaaacau

		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7362		inside		g45274		gaaucaugauuccuaggaaug		LUSGC1NG-RP-080_A01_24JAN2007_015		unknown		n/a		unknown		2.5		14.537		1		21		423		443		GAAUCAUGAUUCCUAGGAAUG		CAUUUCUGGGACUUAUGAUUC		Translation		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209		286		inside		g45274		1033		scaffold2548		8465		8750		uauguuuggcaauaggaaucaugauuccuaggaauguggaauuagaauaguacaaaauaauugaguugagguugaaagaaauugugaagauaauguaaaaucaaaggauauaagggauuccuaggaaaguuaauuuucccauugaguagauaaggaaacaugauuccaauuagaauccuuauaucauuugauccaaguuuccauccacaauauuuuucuauuccaacucaacuuguuuagucucaacuuaacuuuccuagaaaucaugauuccuauugccaaacau

		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7363		inside		g45274		ggaaucaugauuccuaggaau		Contig10892		COX17; cytochrome c oxidase assembly protein subunit 17		K02260		ko00190 Oxidative phosphorylation (2),ko01100 Metabolic pathways (12)		1		9.73		1		20		32		51		GGAAUCAUGAUUCCUAGGAA		UUCCUAUGAAUCAUGAUUCC		Cleavage		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209		286		inside		g45274		1033		scaffold2548		8465		8750		uauguuuggcaauaggaaucaugauuccuaggaauguggaauuagaauaguacaaaauaauugaguugagguugaaagaaauugugaagauaauguaaaaucaaaggauauaagggauuccuaggaaaguuaauuuucccauugaguagauaaggaaacaugauuccaauuagaauccuuauaucauuugauccaaguuuccauccacaauauuuuucuauuccaacucaacuuguuuagucucaacuuaacuuuccuagaaaucaugauuccuauugccaaacau

		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:7363		inside		g45274		ggaaucaugauuccuaggaau		Contig9486		PPP1C; protein phosphatase 1, catalytic subunit [EC:3.1.3.16]		K06269		ko03015 mRNA surveillance pathway (2),ko04113 Meiosis - yeast (1),ko04114 Oocyte meiosis (1),ko04270 Vascular smooth muscle contraction (1),ko04510 Focal adhesion (1),ko04720 Long-term potentiation (1),ko04728 Dopaminergic synapse (2),ko04810 Regulation of actin cytoskeleton (1),ko04910 Insulin signaling pathway (1),ko05168 Herpes simplex infection (1)		2.5		7.33		1		20		22		41		GGAAUCAUGAUUCCUAGGAA		UUUCUAGGAAUCAUAAUUUC		Cleavage		scaffold2548.Lu0910.pre-miRNA:1209		286		inside		g45274		1033		scaffold2548		8465		8750		uauguuuggcaauaggaaucaugauuccuaggaauguggaauuagaauaguacaaaauaauugaguugagguugaaagaaauugugaagauaauguaaaaucaaaggauauaagggauuccuaggaaaguuaauuuucccauugaguagauaaggaaacaugauuccaauuagaauccuuauaucauuugauccaaguuuccauccacaauauuuuucuauuccaacucaacuuguuuagucucaacuuaacuuuccuagaaaucaugauuccuauugccaaacau

		scaffold2566.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:7364		outside		g45273		cauucucaacaucuauaucaa		LUSLE3AD-T3-039_O17_30SEP2009_065		GAPA; glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase (NADP+) (phosphorylating) [EC:1.2.1.13]		K05298		ko01100 Metabolic pathways (2),ko00710 Carbon fixation in photosynthetic organisms (1)		1.5		16.476		1		21		320		340		CAUUCUCAACAUCUAUAUCAA		UUGAUGUAGAAGUUGAGAAUG		Translation		scaffold2566.Lu0910.pre-miRNA:1210		182		outside		g45273		77		scaffold2566		1041		1222		auuuuuaaucauucucaacaucuauaucaaauauuggucaauuugaaaauuauaaauuuucaugucaaaauugauaaauauccaaagggguuaaccuauggaaaauggccaauuuuacaugaaaaauuuaaaaaaauuaaacuggcuaauauuugaccuauauguuggaaauagcuaaaaaa

		scaffold2566.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:7364		outside		g45273		cauucucaacaucuauaucaa		Contig7701		unknown		n/a		unknown		2		18.715		1		20		279		298		CAUUCUCAACAUCUAUAUCA		UGAUCUUGAUGUUGAGAAUG		Cleavage		scaffold2566.Lu0910.pre-miRNA:1210		182		outside		g45273		77		scaffold2566		1041		1222		auuuuuaaucauucucaacaucuauaucaaauauuggucaauuugaaaauuauaaauuuucaugucaaaauugauaaauauccaaagggguuaaccuauggaaaauggccaauuuuacaugaaaaauuuaaaaaaauuaaacuggcuaauauuugaccuauauguuggaaauagcuaaaaaa

		scaffold2566.Lu0910.pre-miRNA:1211.miRNA:7370		outside		g45273		cauucucaacaucuauaucaa		LUSLE3AD-T3-039_O17_30SEP2009_065		GAPA; glyceraldehyde-3-phosphate dehydrogenase (NADP+) (phosphorylating) [EC:1.2.1.13]		K05298		ko01100 Metabolic pathways (2),ko00710 Carbon fixation in photosynthetic organisms (1)		1.5		16.476		1		21		320		340		CAUUCUCAACAUCUAUAUCAA		UUGAUGUAGAAGUUGAGAAUG		Translation		scaffold2566.Lu0910.pre-miRNA:1211		182		outside		g45273		77		scaffold2566		1041		1222		auuuuuaaucauucucaacaucuauaucaaauauuggucaauuugaaaauuauaaauuuucaugucaaaauugauaaauauccaaagggguuaaccuauggaaaauggccaauuuuacaugaaaaauuuaaaaaaauuaaacuggcuaauauuugaccuauauguuggaaauagcuaaaaaa

		scaffold2566.Lu0910.pre-miRNA:1211.miRNA:7370		outside		g45273		cauucucaacaucuauaucaa		Contig7701		unknown		n/a		unknown		2		18.715		1		20		279		298		CAUUCUCAACAUCUAUAUCA		UGAUCUUGAUGUUGAGAAUG		Cleavage		scaffold2566.Lu0910.pre-miRNA:1211		182		outside		g45273		77		scaffold2566		1041		1222		auuuuuaaucauucucaacaucuauaucaaauauuggucaauuugaaaauuauaaauuuucaugucaaaauugauaaauauccaaagggguuaaccuauggaaaauggccaauuuuacaugaaaaauuuaaaaaaauuaaacuggcuaauauuugaccuauauguuggaaauagcuaaaaaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1233.miRNA:7481		empty_scaffold				aaauuugauuuuuuagucauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.76		1		21		437		457		AAAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1233		492		empty_scaffold						scaffold2672		4005		4496		aguuuuaacauaugcuaagaaaugguuacagggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaaca

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1233.miRNA:7485		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSES1AD_RP_103_E07_15JULY2008_028		WRKY33; WRKY transcription factor 33		K13424		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		2		8.759		1		21		235		255		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUUU		GAAUAAAUAAAAAAUCAAAUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1233		492		empty_scaffold						scaffold2672		4005		4496		aguuuuaacauaugcuaagaaaugguuacagggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaaca

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1233.miRNA:7485		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		23.317		1		20		437		456		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1233		492		empty_scaffold						scaffold2672		4005		4496		aguuuuaacauaugcuaagaaaugguuacagggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaaca

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1234.miRNA:7487		empty_scaffold				aaauuugauuuuuuagucauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.76		1		21		437		457		AAAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1234		459		empty_scaffold						scaffold2672		4018		4476		gcuaagaaaugguuacagggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1234.miRNA:7491		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSES1AD_RP_103_E07_15JULY2008_028		WRKY33; WRKY transcription factor 33		K13424		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		2		8.759		1		21		235		255		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUUU		GAAUAAAUAAAAAAUCAAAUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1234		459		empty_scaffold						scaffold2672		4018		4476		gcuaagaaaugguuacagggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1234.miRNA:7491		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		23.317		1		20		437		456		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1234		459		empty_scaffold						scaffold2672		4018		4476		gcuaagaaaugguuacagggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1235.miRNA:7493		empty_scaffold				aaauuugauuuuuuagucauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.76		1		21		437		457		AAAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1235		455		empty_scaffold						scaffold2672		4022		4476		agaaaugguuacagggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1235.miRNA:7497		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSES1AD_RP_103_E07_15JULY2008_028		WRKY33; WRKY transcription factor 33		K13424		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		2		8.759		1		21		235		255		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUUU		GAAUAAAUAAAAAAUCAAAUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1235		455		empty_scaffold						scaffold2672		4022		4476		agaaaugguuacagggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1235.miRNA:7497		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		23.317		1		20		437		456		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1235		455		empty_scaffold						scaffold2672		4022		4476		agaaaugguuacagggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1236.miRNA:7499		empty_scaffold				aaauuugauuuuuuagucauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.76		1		21		437		457		AAAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1236		435		empty_scaffold						scaffold2672		4036		4470		ggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuaucca

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1236.miRNA:7503		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSES1AD_RP_103_E07_15JULY2008_028		WRKY33; WRKY transcription factor 33		K13424		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		2		8.759		1		21		235		255		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUUU		GAAUAAAUAAAAAAUCAAAUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1236		435		empty_scaffold						scaffold2672		4036		4470		ggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuaucca

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1236.miRNA:7503		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		23.317		1		20		437		456		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1236		435		empty_scaffold						scaffold2672		4036		4470		ggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuaucca

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1237.miRNA:7505		empty_scaffold				aaauuugauuuuuuagucauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.76		1		21		437		457		AAAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1237		435		empty_scaffold						scaffold2672		4036		4470		ggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuaucca

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1237.miRNA:7509		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSES1AD_RP_103_E07_15JULY2008_028		WRKY33; WRKY transcription factor 33		K13424		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		2		8.759		1		21		235		255		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUUU		GAAUAAAUAAAAAAUCAAAUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1237		435		empty_scaffold						scaffold2672		4036		4470		ggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuaucca

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1237.miRNA:7509		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		23.317		1		20		437		456		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1237		435		empty_scaffold						scaffold2672		4036		4470		ggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuaucca

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1238.miRNA:7511		empty_scaffold				aaauuugauuuuuuagucauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.76		1		21		437		457		AAAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1238		435		empty_scaffold						scaffold2672		4036		4470		ggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuaucca

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1238.miRNA:7515		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSES1AD_RP_103_E07_15JULY2008_028		WRKY33; WRKY transcription factor 33		K13424		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		2		8.759		1		21		235		255		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUUU		GAAUAAAUAAAAAAUCAAAUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1238		435		empty_scaffold						scaffold2672		4036		4470		ggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuaucca

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1238.miRNA:7515		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		23.317		1		20		437		456		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1238		435		empty_scaffold						scaffold2672		4036		4470		ggagagaaugggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuaucca

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1239.miRNA:7517		empty_scaffold				aaauuugauuuuuuagucauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.76		1		21		437		457		AAAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1239		449		empty_scaffold						scaffold2672		4046		4494		ggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1239.miRNA:7521		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSES1AD_RP_103_E07_15JULY2008_028		WRKY33; WRKY transcription factor 33		K13424		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		2		8.759		1		21		235		255		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUUU		GAAUAAAUAAAAAAUCAAAUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1239		449		empty_scaffold						scaffold2672		4046		4494		ggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1239.miRNA:7521		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		23.317		1		20		437		456		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1239		449		empty_scaffold						scaffold2672		4046		4494		ggcgggccggagaucauagcuaauuagcggguuacagguuaaucggguuaugaggguuuuggguugucggaccauggguaaaguaaccccacuacauaugcaugcaaaaaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1240.miRNA:7523		empty_scaffold				aaauuugauuuuuuagucauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.76		1		21		437		457		AAAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1240		339		empty_scaffold						scaffold2672		4154		4492		aaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1240.miRNA:7527		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSES1AD_RP_103_E07_15JULY2008_028		WRKY33; WRKY transcription factor 33		K13424		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		2		8.759		1		21		235		255		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUUU		GAAUAAAUAAAAAAUCAAAUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1240		339		empty_scaffold						scaffold2672		4154		4492		aaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1240.miRNA:7527		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		23.317		1		20		437		456		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1240		339		empty_scaffold						scaffold2672		4154		4492		aaguaagucaauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1241.miRNA:7529		empty_scaffold				aaauuugauuuuuuagucauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.76		1		21		437		457		AAAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1241		325		empty_scaffold						scaffold2672		4162		4486		caauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauua

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1241.miRNA:7533		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSES1AD_RP_103_E07_15JULY2008_028		WRKY33; WRKY transcription factor 33		K13424		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		2		8.759		1		21		235		255		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUUU		GAAUAAAUAAAAAAUCAAAUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1241		325		empty_scaffold						scaffold2672		4162		4486		caauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauua

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1241.miRNA:7533		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		23.317		1		20		437		456		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1241		325		empty_scaffold						scaffold2672		4162		4486		caauuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauua

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1242.miRNA:7535		empty_scaffold				aaauuugauuuuuuagucauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.76		1		21		437		457		AAAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1242		331		empty_scaffold						scaffold2672		4164		4494		auuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1242.miRNA:7539		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSES1AD_RP_103_E07_15JULY2008_028		WRKY33; WRKY transcription factor 33		K13424		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		2		8.759		1		21		235		255		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUUU		GAAUAAAUAAAAAAUCAAAUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1242		331		empty_scaffold						scaffold2672		4164		4494		auuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1242.miRNA:7539		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		23.317		1		20		437		456		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1242		331		empty_scaffold						scaffold2672		4164		4494		auuugaaaauuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1243.miRNA:7541		empty_scaffold				aaauuugauuuuuuagucauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.76		1		21		437		457		AAAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1243		312		empty_scaffold						scaffold2672		4173		4484		uuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaau

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1243.miRNA:7545		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSES1AD_RP_103_E07_15JULY2008_028		WRKY33; WRKY transcription factor 33		K13424		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		2		8.759		1		21		235		255		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUUU		GAAUAAAUAAAAAAUCAAAUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1243		312		empty_scaffold						scaffold2672		4173		4484		uuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaau

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1243.miRNA:7545		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		23.317		1		20		437		456		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1243		312		empty_scaffold						scaffold2672		4173		4484		uuuugaacacugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaau

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1244.miRNA:7547		empty_scaffold				aaauuugauuuuuuagucauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.76		1		21		437		457		AAAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1244		301		empty_scaffold						scaffold2672		4182		4482		cugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1244.miRNA:7551		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSES1AD_RP_103_E07_15JULY2008_028		WRKY33; WRKY transcription factor 33		K13424		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		2		8.759		1		21		235		255		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUUU		GAAUAAAUAAAAAAUCAAAUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1244		301		empty_scaffold						scaffold2672		4182		4482		cugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1244.miRNA:7551		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		23.317		1		20		437		456		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1244		301		empty_scaffold						scaffold2672		4182		4482		cugauauaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1245.miRNA:7553		empty_scaffold				aaauuugauuuuuuagucauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.76		1		21		437		457		AAAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1245		306		empty_scaffold						scaffold2672		4187		4492		auaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1245.miRNA:7557		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSES1AD_RP_103_E07_15JULY2008_028		WRKY33; WRKY transcription factor 33		K13424		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		2		8.759		1		21		235		255		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUUU		GAAUAAAUAAAAAAUCAAAUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1245		306		empty_scaffold						scaffold2672		4187		4492		auaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1245.miRNA:7557		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		23.317		1		20		437		456		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1245		306		empty_scaffold						scaffold2672		4187		4492		auaacaccgaaaaaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1246.miRNA:7559		empty_scaffold				aaauuugauuuuuuagucauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.76		1		21		437		457		AAAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1246		302		empty_scaffold						scaffold2672		4199		4500		aaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaacacauu

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1246.miRNA:7563		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSES1AD_RP_103_E07_15JULY2008_028		WRKY33; WRKY transcription factor 33		K13424		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		2		8.759		1		21		235		255		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUUU		GAAUAAAUAAAAAAUCAAAUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1246		302		empty_scaffold						scaffold2672		4199		4500		aaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaacacauu

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1246.miRNA:7563		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		23.317		1		20		437		456		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1246		302		empty_scaffold						scaffold2672		4199		4500		aaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaacacauu

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1247.miRNA:7565		empty_scaffold				aaauuugauuuuuuagucauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.76		1		21		437		457		AAAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1247		302		empty_scaffold						scaffold2672		4199		4500		aaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaacacauu

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1247.miRNA:7569		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSES1AD_RP_103_E07_15JULY2008_028		WRKY33; WRKY transcription factor 33		K13424		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		2		8.759		1		21		235		255		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUUU		GAAUAAAUAAAAAAUCAAAUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1247		302		empty_scaffold						scaffold2672		4199		4500		aaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaacacauu

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1247.miRNA:7569		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		23.317		1		20		437		456		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1247		302		empty_scaffold						scaffold2672		4199		4500		aaauguuuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaacacauu

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1248.miRNA:7571		empty_scaffold				aaauuugauuuuuuagucauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.76		1		21		437		457		AAAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1248		291		empty_scaffold						scaffold2672		4205		4495		uuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaac

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1248.miRNA:7575		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSES1AD_RP_103_E07_15JULY2008_028		WRKY33; WRKY transcription factor 33		K13424		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		2		8.759		1		21		235		255		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUUU		GAAUAAAUAAAAAAUCAAAUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1248		291		empty_scaffold						scaffold2672		4205		4495		uuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaac

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1248.miRNA:7575		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		23.317		1		20		437		456		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1248		291		empty_scaffold						scaffold2672		4205		4495		uuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaac

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1249.miRNA:7577		empty_scaffold				aaauuugauuuuuuagucauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.76		1		21		437		457		AAAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1249		291		empty_scaffold						scaffold2672		4205		4495		uuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaac

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1249.miRNA:7581		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSES1AD_RP_103_E07_15JULY2008_028		WRKY33; WRKY transcription factor 33		K13424		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		2		8.759		1		21		235		255		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUUU		GAAUAAAUAAAAAAUCAAAUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1249		291		empty_scaffold						scaffold2672		4205		4495		uuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaac

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1249.miRNA:7581		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		23.317		1		20		437		456		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1249		291		empty_scaffold						scaffold2672		4205		4495		uuuuuuacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguuaaaac

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1250.miRNA:7583		empty_scaffold				aaauuugauuuuuuagucauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.76		1		21		437		457		AAAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1250		281		empty_scaffold						scaffold2672		4210		4490		uacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguu

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1250.miRNA:7587		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSES1AD_RP_103_E07_15JULY2008_028		WRKY33; WRKY transcription factor 33		K13424		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		2		8.759		1		21		235		255		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUUU		GAAUAAAUAAAAAAUCAAAUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1250		281		empty_scaffold						scaffold2672		4210		4490		uacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguu

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1250.miRNA:7587		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		23.317		1		20		437		456		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1250		281		empty_scaffold						scaffold2672		4210		4490		uacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguu

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1251.miRNA:7589		empty_scaffold				aaauuugauuuuuuagucauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.76		1		21		437		457		AAAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1251		281		empty_scaffold						scaffold2672		4210		4490		uacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguu

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1251.miRNA:7593		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSES1AD_RP_103_E07_15JULY2008_028		WRKY33; WRKY transcription factor 33		K13424		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		2		8.759		1		21		235		255		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUUU		GAAUAAAUAAAAAAUCAAAUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1251		281		empty_scaffold						scaffold2672		4210		4490		uacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguu

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1251.miRNA:7593		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		23.317		1		20		437		456		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1251		281		empty_scaffold						scaffold2672		4210		4490		uacuucauuucggcauuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaaaaucaaauuaaguu

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1252.miRNA:7595		empty_scaffold				aaauuugauuuuuuagucauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.76		1		21		437		457		AAAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1252		253		empty_scaffold						scaffold2672		4224		4476		auuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1252.miRNA:7599		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSES1AD_RP_103_E07_15JULY2008_028		WRKY33; WRKY transcription factor 33		K13424		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		2		8.759		1		21		235		255		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUUU		GAAUAAAUAAAAAAUCAAAUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1252		253		empty_scaffold						scaffold2672		4224		4476		auuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1252.miRNA:7599		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		23.317		1		20		437		456		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1252		253		empty_scaffold						scaffold2672		4224		4476		auuauuuacaaggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccuauccaaauaaa

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1253.miRNA:7601		empty_scaffold				aaauuugauuuuuuagucauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.76		1		21		437		457		AAAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1253		233		empty_scaffold						scaffold2672		4234		4466		aggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccua

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1253.miRNA:7605		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSES1AD_RP_103_E07_15JULY2008_028		WRKY33; WRKY transcription factor 33		K13424		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		2		8.759		1		21		235		255		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUUU		GAAUAAAUAAAAAAUCAAAUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1253		233		empty_scaffold						scaffold2672		4234		4466		aggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccua

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1253.miRNA:7605		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		23.317		1		20		437		456		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1253		233		empty_scaffold						scaffold2672		4234		4466		aggguuaucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccauguuaaccua

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1254.miRNA:7607		empty_scaffold				aaauuugauuuuuuagucauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.76		1		21		437		457		AAAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1254		219		empty_scaffold						scaffold2672		4241		4459		ucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccaugu

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1254.miRNA:7608		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSES1AD_RP_103_E07_15JULY2008_028		WRKY33; WRKY transcription factor 33		K13424		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		2		8.759		1		21		235		255		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUUU		GAAUAAAUAAAAAAUCAAAUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1254		219		empty_scaffold						scaffold2672		4241		4459		ucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccaugu

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1254.miRNA:7608		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		23.317		1		20		437		456		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1254		219		empty_scaffold						scaffold2672		4241		4459		ucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccaugu

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1254.miRNA:7609		empty_scaffold				ugaaauuugauuuuuuaguca		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.128		1		21		439		459		UGAAAUUUGAUUUUUUAGUCA		UGGCUAAAAACUCAAGUUUCA		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1254		219		empty_scaffold						scaffold2672		4241		4459		ucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccaugu

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1254.miRNA:7610		empty_scaffold				gaaauuugauuuuuuagucau		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.488		1		21		438		458		GAAAUUUGAUUUUUUAGUCAU		AUGGCUAAAAACUCAAGUUUC		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1254		219		empty_scaffold						scaffold2672		4241		4459		ucauagugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucaccaugu

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1255.miRNA:7612		empty_scaffold				aaauuugauuuuuuagucauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.76		1		21		437		457		AAAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1255		211		empty_scaffold						scaffold2672		4245		4455		agugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucacc

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1255.miRNA:7613		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSES1AD_RP_103_E07_15JULY2008_028		WRKY33; WRKY transcription factor 33		K13424		ko04626 Plant-pathogen interaction (2)		2		8.759		1		21		235		255		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUUU		GAAUAAAUAAAAAAUCAAAUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1255		211		empty_scaffold						scaffold2672		4245		4455		agugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucacc

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1255.miRNA:7613		empty_scaffold				aauuugauuuuuuagucauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		23.317		1		20		437		456		AAUUUGAUUUUUUAGUCAUU		AAUGGCUAAAAACUCAAGUU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1255		211		empty_scaffold						scaffold2672		4245		4455		agugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucacc

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1255.miRNA:7614		empty_scaffold				ugaaauuugauuuuuuaguca		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.128		1		21		439		459		UGAAAUUUGAUUUUUUAGUCA		UGGCUAAAAACUCAAGUUUCA		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1255		211		empty_scaffold						scaffold2672		4245		4455		agugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucacc

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1255.miRNA:7615		empty_scaffold				gaaauuugauuuuuuagucau		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		22.488		1		21		438		458		GAAAUUUGAUUUUUUAGUCAU		AUGGCUAAAAACUCAAGUUUC		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1255		211		empty_scaffold						scaffold2672		4245		4455		agugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucacc

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1255.miRNA:7617		empty_scaffold				uuuuuuagucauuuccaacaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		17.47		1		20		179		198		UUUUUUAGUCAUUUCCAACA		UGUUGGAAAUGGUUAAAAAU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1255		211		empty_scaffold						scaffold2672		4245		4455		agugaaauuugauuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaauucaaauuucacc

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1256.miRNA:7618		empty_scaffold				aaauauuagucgauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		1.5		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGUCGAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1256		187		empty_scaffold						scaffold2672		4257		4443		uuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaau

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1256.miRNA:7618		empty_scaffold				aaauauuagucgauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGUCGAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1256		187		empty_scaffold						scaffold2672		4257		4443		uuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaau

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1256.miRNA:7620		empty_scaffold				aauauuagucgauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		1.5		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGUCGAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1256		187		empty_scaffold						scaffold2672		4257		4443		uuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaau

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1256.miRNA:7622		empty_scaffold				auauuagucgauuugaaaauu		Contig12468		unknown		n/a		unknown		1.5		3.963		1		21		15		35		AUAUUAGUCGAUUUGAAAAUU		AAUUUUCAAAUUAACUAAUAU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1256		187		empty_scaffold						scaffold2672		4257		4443		uuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaau

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1256.miRNA:7622		empty_scaffold				auauuagucgauuugaaaauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		14.352		1		21		399		419		AUAUUAGUCGAUUUGAAAAUU		AAUUUUCCAAUCGGCUAAUAU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1256		187		empty_scaffold						scaffold2672		4257		4443		uuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaau

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1256.miRNA:7623		empty_scaffold				aaaauuuuaaaaaaauuucau		LUSLE4AD-T3-005_C02_30SEP2009_013		unknown		n/a		unknown		2		14.008		1		21		533		553		AAAAUUUUAAAAAAAUUUCAU		GUUAAAUUUUAUUAAAAUUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1256		187		empty_scaffold						scaffold2672		4257		4443		uuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaau

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1256.miRNA:7623		empty_scaffold				aaaauuuuaaaaaaauuucau		LUSLE4AD-T3-016_J09_30SEP2009_039		unknown		n/a		unknown		2		14.317		1		21		512		532		AAAAUUUUAAAAAAAUUUCAU		GUUAAAUUUUAUUAAAAUUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1256		187		empty_scaffold						scaffold2672		4257		4443		uuuuuuagucauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauuauuaaaaau

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1257.miRNA:7624		empty_scaffold				aaauauuagucgauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		1.5		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGUCGAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1257		169		empty_scaffold						scaffold2672		4266		4434		cauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauu

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1257.miRNA:7624		empty_scaffold				aaauauuagucgauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGUCGAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1257		169		empty_scaffold						scaffold2672		4266		4434		cauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauu

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1257.miRNA:7626		empty_scaffold				aauauuagucgauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		1.5		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGUCGAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1257		169		empty_scaffold						scaffold2672		4266		4434		cauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauu

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1257.miRNA:7628		empty_scaffold				auauuagucgauuugaaaauu		Contig12468		unknown		n/a		unknown		1.5		3.963		1		21		15		35		AUAUUAGUCGAUUUGAAAAUU		AAUUUUCAAAUUAACUAAUAU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1257		169		empty_scaffold						scaffold2672		4266		4434		cauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauu

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1257.miRNA:7628		empty_scaffold				auauuagucgauuugaaaauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		14.352		1		21		399		419		AUAUUAGUCGAUUUGAAAAUU		AAUUUUCCAAUCGGCUAAUAU		Cleavage		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1257		169		empty_scaffold						scaffold2672		4266		4434		cauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauu

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1257.miRNA:7629		empty_scaffold				aaaauuuuaaaaaaauuucau		LUSLE4AD-T3-005_C02_30SEP2009_013		unknown		n/a		unknown		2		14.008		1		21		533		553		AAAAUUUUAAAAAAAUUUCAU		GUUAAAUUUUAUUAAAAUUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1257		169		empty_scaffold						scaffold2672		4266		4434		cauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauu

		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1257.miRNA:7629		empty_scaffold				aaaauuuuaaaaaaauuucau		LUSLE4AD-T3-016_J09_30SEP2009_039		unknown		n/a		unknown		2		14.317		1		21		512		532		AAAAUUUUAAAAAAAUUUCAU		GUUAAAUUUUAUUAAAAUUUU		Translation		scaffold2672.Lu0910.pre-miRNA:1257		169		empty_scaffold						scaffold2672		4266		4434		cauuuccaacaaguagguaaaauauuagucgauuugaaaauuuuaaaaaaauuucaugucaaaaauuucaauauugauggguuguuauaacacacggaaauugacaauuuucacaugaaaauuuucaaauuuucaaauucgcuaauauuugacaugcuuguuggaaauu

		scaffold2740.Lu0910.pre-miRNA:1285.miRNA:7789		empty_scaffold				uggugucaaaaauuugauuug		Contig5534		E1.3.3.6; acyl-CoA oxidase [EC:1.3.3.6]		K00232		ko00071 Fatty acid metabolism (2),ko00592 alpha-Linolenic acid metabolism (2),ko01040 Biosynthesis of unsaturated fatty acids (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko03320 PPAR signaling pathway (2),ko04146 Peroxisome (4)		2		8.867		1		20		130		149		UGGUGUCAAAAAUUUGAUUU		AAAUCAAGUUUCUGAUACCA		Translation		scaffold2740.Lu0910.pre-miRNA:1285		244		empty_scaffold						scaffold2740		507		750		gauuuuuaggaaaguugaguugagaguggugucaaaaauuugauuuggaauagagaggaguuguggaaggaaacuuugaauaaaggaauauaaagcuuccaaauuuaauuguguuucccaauaaaaucaaauggauuuuguuuuccaaucaaauccaauggauuauaaacuuuuuuaagaaucccuuauaucucuuaauuuaccauucuuuuacaacaccuccaaccucaaauuaacuaggaau

		scaffold2740.Lu0910.pre-miRNA:1285.miRNA:7789		empty_scaffold				uggugucaaaaauuugauuug		Contig9375		E1.3.3.6; acyl-CoA oxidase [EC:1.3.3.6]		K00232		ko00071 Fatty acid metabolism (2),ko00592 alpha-Linolenic acid metabolism (2),ko01040 Biosynthesis of unsaturated fatty acids (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko03320 PPAR signaling pathway (2),ko04146 Peroxisome (4)		2		9.25		1		20		37		56		UGGUGUCAAAAAUUUGAUUU		AAAUCAAGUUUCUGAUACCA		Translation		scaffold2740.Lu0910.pre-miRNA:1285		244		empty_scaffold						scaffold2740		507		750		gauuuuuaggaaaguugaguugagaguggugucaaaaauuugauuuggaauagagaggaguuguggaaggaaacuuugaauaaaggaauauaaagcuuccaaauuuaauuguguuucccaauaaaaucaaauggauuuuguuuuccaaucaaauccaauggauuauaaacuuuuuuaagaaucccuuauaucucuuaauuuaccauucuuuuacaacaccuccaaccucaaauuaacuaggaau

		scaffold2740.Lu0910.pre-miRNA:1286.miRNA:7795		empty_scaffold				uggugucaaaaauuugauuug		Contig5534		E1.3.3.6; acyl-CoA oxidase [EC:1.3.3.6]		K00232		ko00071 Fatty acid metabolism (2),ko00592 alpha-Linolenic acid metabolism (2),ko01040 Biosynthesis of unsaturated fatty acids (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko03320 PPAR signaling pathway (2),ko04146 Peroxisome (4)		2		8.867		1		20		130		149		UGGUGUCAAAAAUUUGAUUU		AAAUCAAGUUUCUGAUACCA		Translation		scaffold2740.Lu0910.pre-miRNA:1286		244		empty_scaffold						scaffold2740		507		750		gauuuuuaggaaaguugaguugagaguggugucaaaaauuugauuuggaauagagaggaguuguggaaggaaacuuugaauaaaggaauauaaagcuuccaaauuuaauuguguuucccaauaaaaucaaauggauuuuguuuuccaaucaaauccaauggauuauaaacuuuuuuaagaaucccuuauaucucuuaauuuaccauucuuuuacaacaccuccaaccucaaauuaacuaggaau

		scaffold2740.Lu0910.pre-miRNA:1286.miRNA:7795		empty_scaffold				uggugucaaaaauuugauuug		Contig9375		E1.3.3.6; acyl-CoA oxidase [EC:1.3.3.6]		K00232		ko00071 Fatty acid metabolism (2),ko00592 alpha-Linolenic acid metabolism (2),ko01040 Biosynthesis of unsaturated fatty acids (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko03320 PPAR signaling pathway (2),ko04146 Peroxisome (4)		2		9.25		1		20		37		56		UGGUGUCAAAAAUUUGAUUU		AAAUCAAGUUUCUGAUACCA		Translation		scaffold2740.Lu0910.pre-miRNA:1286		244		empty_scaffold						scaffold2740		507		750		gauuuuuaggaaaguugaguugagaguggugucaaaaauuugauuuggaauagagaggaguuguggaaggaaacuuugaauaaaggaauauaaagcuuccaaauuuaauuguguuucccaauaaaaucaaauggauuuuguuuuccaaucaaauccaauggauuauaaacuuuuuuaagaaucccuuauaucucuuaauuuaccauucuuuuacaacaccuccaaccucaaauuaacuaggaau

		scaffold2742.Lu0910.pre-miRNA:1287.miRNA:7798		empty_scaffold				auuugacaugcauguuugaaa		Contig8619		unknown		n/a		unknown		2		24.547		1		20		215		234		AUUUGACAUGCAUGUUUGAA		AUCAAGCAUGCAUGUUAAAU		Cleavage		scaffold2742.Lu0910.pre-miRNA:1287		435		empty_scaffold						scaffold2742		1		435		ugacuauuauuugaagggcuuaacauagucaaaccucaaauuuuggucauucccaacaugaauuucaaauauuagccaauuuauaaaaaaaauuauuuucauguuaaaauggucaaucuccaagggguuaauguguggaaauuagccauuuugaaaugaaaauuucaaaauuuucaaaucgccuaguauuucccaauaaaauuucaaaaaauugaaaucaacuaauauuugacaugcauguuugaaauggcuaagaaauacaguuucauaaugguaacccccuauaucuaguuaucaaaaguaguuaaaaaucaauuuuacucgauauuauuuuaguaugucaaaaaauauuuucaaccgcauuuggcuauuauuugaagggcuuaacauguugaacacucaaauuuuggucacucccaacaugcaugucaaaua

		scaffold2742.Lu0910.pre-miRNA:1287.miRNA:7798		empty_scaffold				auuugacaugcauguuugaaa		LUSTE1AD-RP-288_F18_22MAY2008_075		unknown		n/a		unknown		2		24.547		1		20		170		189		AUUUGACAUGCAUGUUUGAA		AUCAAGCAUGCAUGUUAAAU		Cleavage		scaffold2742.Lu0910.pre-miRNA:1287		435		empty_scaffold						scaffold2742		1		435		ugacuauuauuugaagggcuuaacauagucaaaccucaaauuuuggucauucccaacaugaauuucaaauauuagccaauuuauaaaaaaaauuauuuucauguuaaaauggucaaucuccaagggguuaauguguggaaauuagccauuuugaaaugaaaauuucaaaauuuucaaaucgccuaguauuucccaauaaaauuucaaaaaauugaaaucaacuaauauuugacaugcauguuugaaauggcuaagaaauacaguuucauaaugguaacccccuauaucuaguuaucaaaaguaguuaaaaaucaauuuuacucgauauuauuuuaguaugucaaaaaauauuuucaaccgcauuuggcuauuauuugaagggcuuaacauguugaacacucaaauuuuggucacucccaacaugcaugucaaaua

		scaffold2742.Lu0910.pre-miRNA:1287.miRNA:7799		empty_scaffold				uuugacaugcauguuugaaau		LUSTE1NG-RP-024_H01_12JAN2007_001		unknown		n/a		unknown		1.5		13.082		1		21		164		184		UUUGACAUGCAUGUUUGAAAU		AUUUCCAAUAUGCAUGUCAAA		Cleavage		scaffold2742.Lu0910.pre-miRNA:1287		435		empty_scaffold						scaffold2742		1		435		ugacuauuauuugaagggcuuaacauagucaaaccucaaauuuuggucauucccaacaugaauuucaaauauuagccaauuuauaaaaaaaauuauuuucauguuaaaauggucaaucuccaagggguuaauguguggaaauuagccauuuugaaaugaaaauuucaaaauuuucaaaucgccuaguauuucccaauaaaauuucaaaaaauugaaaucaacuaauauuugacaugcauguuugaaauggcuaagaaauacaguuucauaaugguaacccccuauaucuaguuaucaaaaguaguuaaaaaucaauuuuacucgauauuauuuuaguaugucaaaaaauauuuucaaccgcauuuggcuauuauuugaagggcuuaacauguugaacacucaaauuuuggucacucccaacaugcaugucaaaua

		scaffold2742.Lu0910.pre-miRNA:1287.miRNA:7801		empty_scaffold				aguuaucaaaaguaguuaaaa		LUSTE1AD-RP-291_F20_22MAY2008_076		GOT2; aspartate aminotransferase, mitchondrial [EC:2.6.1.1]		K14455		ko00250 Alanine, aspartate and glutamate metabolism (1),ko00270 Cysteine and methionine metabolism (1),ko00330 Arginine and proline metabolism (1),ko00350 Tyrosine metabolism (2),ko00360 Phenylalanine metabolism (3),ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko00710 Carbon fixation in photosynthetic organisms (4),ko00950 Isoquinoline alkaloid biosynthesis (1),ko00960 Tropane, piperidine and pyridine alkaloid biosynthesis (2),ko04975 Fat digestion and absorption (1),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		19.758		1		20		343		362		AGUUAUCAAAAGUAGUUAAA		UUUAACUACAUUUGGUGACU		Translation		scaffold2742.Lu0910.pre-miRNA:1287		435		empty_scaffold						scaffold2742		1		435		ugacuauuauuugaagggcuuaacauagucaaaccucaaauuuuggucauucccaacaugaauuucaaauauuagccaauuuauaaaaaaaauuauuuucauguuaaaauggucaaucuccaagggguuaauguguggaaauuagccauuuugaaaugaaaauuucaaaauuuucaaaucgccuaguauuucccaauaaaauuucaaaaaauugaaaucaacuaauauuugacaugcauguuugaaauggcuaagaaauacaguuucauaaugguaacccccuauaucuaguuaucaaaaguaguuaaaaaucaauuuuacucgauauuauuuuaguaugucaaaaaauauuuucaaccgcauuuggcuauuauuugaagggcuuaacauguugaacacucaaauuuuggucacucccaacaugcaugucaaaua

		scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1289.miRNA:7813		empty_scaffold				auugagaaaauggacacagac		03-LUSEN1NG-RP-108_B02_22MAR2007_014		unknown		n/a		unknown		2		16.113		1		20		537		556		AUUGAGAAAAUGGACACAGA		UCUGUGUCCAUCAUCUCAAU		Translation		scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1289		179		empty_scaffold						scaffold2773		304		482		cagguaacccucaauaaugcguuuuuaacaaaaagagauugagaaaauggacacagacggauggcggguccguccgcugccgcuggccagacggaacggcguuccgucuggucagaccacgcggacggaccauaauucugucuagcuggucagacugaacggaacgccgguccguccgguuuuuuuuuucagauuca

		scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1291.miRNA:7829		empty_scaffold				auugagaaaauggacacagac		03-LUSEN1NG-RP-108_B02_22MAR2007_014		unknown		n/a		unknown		2		16.113		1		20		537		556		AUUGAGAAAAUGGACACAGA		UCUGUGUCCAUCAUCUCAAU		Translation		scaffold2773.Lu0910.pre-miRNA:1291		146		empty_scaffold						scaffold2773		337		482		agagauugagaaaauggacacagacggauggcggguccguccgcugccgcuggccagacggaacggcguuccgucuggucagaccacgcggacggaccauaauucugucuagcuggucagacugaacggaacgccgguccguccgguuuuuuuuuucagauuca

		scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1302.miRNA:7878		outside		g45383		gaacaaaaauaagagaaagaa		FLAX-RP-016_G06_13JULY2007_036		unknown		n/a		unknown		2		13.519		1		20		384		403		GAACAAAAAUAAGAGAAAGA		UCUUUUUUUUGUUUUUGUUU		Cleavage		scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1302		216		outside		g45383		9		scaffold2775		70		285		agacaaaacaauacuuaaccuucuucucuuugucaguuucuucguguccccuucgccuuuucuuuacggauccucaacucuauucaaaacaguaaagagaacaaaaauaagagaaagaacacaaacucaaacccuaaaucuacagaucggggcuugcaggcgacaugcaagcccggaucgaacuaaaaauagaaaaaaacacgaauagaaaugggguuuuuuaccuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugugggauaagagaggagauggaggcggcgcggccgccgucgccgagagagaaggagaagaggaaggaauaggaggcgaaagagaggcagggagaagaagaggagaaaaagaaaagaagagaacagaagggagggacggcggcgcugccgucgucgucg

		scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1303.miRNA:7884		outside		g45383		gaacaaaaauaagagaaagaa		FLAX-RP-016_G06_13JULY2007_036		unknown		n/a		unknown		2		13.519		1		20		384		403		GAACAAAAAUAAGAGAAAGA		UCUUUUUUUUGUUUUUGUUU		Cleavage		scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1303		216		outside		g45383		9		scaffold2775		70		285		agacaaaacaauacuuaaccuucuucucuuugucaguuucuucguguccccuucgccuuuucuuuacggauccucaacucuauucaaaacaguaaagagaacaaaaauaagagaaagaacacaaacucaaacccuaaaucuacagaucggggcuugcaggcgacaugcaagcccggaucgaacuaaaaauagaaaaaaacacgaauagaaaugggguuuuuuaccuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugugggauaagagaggagauggaggcggcgcggccgccgucgccgagagagaaggagaagaggaaggaauaggaggcgaaagagaggcagggagaagaagaggagaaaaagaaaagaagagaacagaagggagggacggcggcgcugccgucgucgucg

		scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1304.miRNA:7890		outside		g45383		gaacaaaaauaagagaaagaa		FLAX-RP-016_G06_13JULY2007_036		unknown		n/a		unknown		2		13.519		1		20		384		403		GAACAAAAAUAAGAGAAAGA		UCUUUUUUUUGUUUUUGUUU		Cleavage		scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1304		204		outside		g45383		9		scaffold2775		82		285		acuuaaccuucuucucuuugucaguuucuucguguccccuucgccuuuucuuuacggauccucaacucuauucaaaacaguaaagagaacaaaaauaagagaaagaacacaaacucaaacccuaaaucuacagaucggggcuugcaggcgacaugcaagcccggaucgaacuaaaaauagaaaaaaacacgaauagaaaugggguuuuuuaccuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugugggauaagagaggagauggaggcggcgcggccgccgucgccgagagagaaggagaagaggaaggaauaggaggcgaaagagaggcagggagaagaagaggagaaaaagaaaagaagagaacagaagggagggacggcggcgcugccgucgucgucg

		scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1305.miRNA:7896		outside		g45383		gaacaaaaauaagagaaagaa		FLAX-RP-016_G06_13JULY2007_036		unknown		n/a		unknown		2		13.519		1		20		384		403		GAACAAAAAUAAGAGAAAGA		UCUUUUUUUUGUUUUUGUUU		Cleavage		scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1305		204		outside		g45383		9		scaffold2775		82		285		acuuaaccuucuucucuuugucaguuucuucguguccccuucgccuuuucuuuacggauccucaacucuauucaaaacaguaaagagaacaaaaauaagagaaagaacacaaacucaaacccuaaaucuacagaucggggcuugcaggcgacaugcaagcccggaucgaacuaaaaauagaaaaaaacacgaauagaaaugggguuuuuuaccuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugugggauaagagaggagauggaggcggcgcggccgccgucgccgagagagaaggagaagaggaaggaauaggaggcgaaagagaggcagggagaagaagaggagaaaaagaaaagaagagaacagaagggagggacggcggcgcugccgucgucgucg

		scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1306.miRNA:7902		outside		g45383		gaacaaaaauaagagaaagaa		FLAX-RP-016_G06_13JULY2007_036		unknown		n/a		unknown		2		13.519		1		20		384		403		GAACAAAAAUAAGAGAAAGA		UCUUUUUUUUGUUUUUGUUU		Cleavage		scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1306		198		outside		g45383		9		scaffold2775		88		285		ccuucuucucuuugucaguuucuucguguccccuucgccuuuucuuuacggauccucaacucuauucaaaacaguaaagagaacaaaaauaagagaaagaacacaaacucaaacccuaaaucuacagaucggggcuugcaggcgacaugcaagcccggaucgaacuaaaaauagaaaaaaacacgaauagaaaugggguuuuuuaccuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugugggauaagagaggagauggaggcggcgcggccgccgucgccgagagagaaggagaagaggaaggaauaggaggcgaaagagaggcagggagaagaagaggagaaaaagaaaagaagagaacagaagggagggacggcggcgcugccgucgucgucg

		scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1307.miRNA:7908		outside		g45383		gaacaaaaauaagagaaagaa		FLAX-RP-016_G06_13JULY2007_036		unknown		n/a		unknown		2		13.519		1		20		384		403		GAACAAAAAUAAGAGAAAGA		UCUUUUUUUUGUUUUUGUUU		Cleavage		scaffold2775.Lu0910.pre-miRNA:1307		198		outside		g45383		9		scaffold2775		88		285		ccuucuucucuuugucaguuucuucguguccccuucgccuuuucuuuacggauccucaacucuauucaaaacaguaaagagaacaaaaauaagagaaagaacacaaacucaaacccuaaaucuacagaucggggcuugcaggcgacaugcaagcccggaucgaacuaaaaauagaaaaaaacacgaauagaaaugggguuuuuuaccuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugugggauaagagaggagauggaggcggcgcggccgccgucgccgagagagaaggagaagaggaaggaauaggaggcgaaagagaggcagggagaagaagaggagaaaaagaaaagaagagaacagaagggagggacggcggcgcugccgucgucgucg

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1364.miRNA:8247		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1364		499		empty_scaffold						scaffold2832		1		499		cuaaaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1364.miRNA:8249		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1364		499		empty_scaffold						scaffold2832		1		499		cuaaaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1364.miRNA:8250		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1364		499		empty_scaffold						scaffold2832		1		499		cuaaaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1365.miRNA:8253		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1365		499		empty_scaffold						scaffold2832		1		499		cuaaaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1365.miRNA:8255		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1365		499		empty_scaffold						scaffold2832		1		499		cuaaaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1365.miRNA:8256		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1365		499		empty_scaffold						scaffold2832		1		499		cuaaaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1366.miRNA:8259		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1366		499		empty_scaffold						scaffold2832		1		499		cuaaaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1366.miRNA:8261		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1366		499		empty_scaffold						scaffold2832		1		499		cuaaaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1366.miRNA:8262		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1366		499		empty_scaffold						scaffold2832		1		499		cuaaaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1367.miRNA:8265		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1367		489		empty_scaffold						scaffold2832		11		499		aucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1367.miRNA:8267		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1367		489		empty_scaffold						scaffold2832		11		499		aucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1367.miRNA:8268		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1367		489		empty_scaffold						scaffold2832		11		499		aucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1368.miRNA:8271		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1368		489		empty_scaffold						scaffold2832		11		499		aucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1368.miRNA:8273		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1368		489		empty_scaffold						scaffold2832		11		499		aucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1368.miRNA:8274		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1368		489		empty_scaffold						scaffold2832		11		499		aucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1369.miRNA:8277		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1369		487		empty_scaffold						scaffold2832		13		499		cgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1369.miRNA:8279		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1369		487		empty_scaffold						scaffold2832		13		499		cgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1369.miRNA:8280		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1369		487		empty_scaffold						scaffold2832		13		499		cgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1370.miRNA:8283		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1370		487		empty_scaffold						scaffold2832		13		499		cgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1370.miRNA:8285		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1370		487		empty_scaffold						scaffold2832		13		499		cgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1370.miRNA:8286		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1370		487		empty_scaffold						scaffold2832		13		499		cgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1374.miRNA:8307		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1374		480		empty_scaffold						scaffold2832		16		495		guaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaa

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1374.miRNA:8309		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1374		480		empty_scaffold						scaffold2832		16		495		guaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaa

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1374.miRNA:8310		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1374		480		empty_scaffold						scaffold2832		16		495		guaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaa

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1375.miRNA:8313		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1375		480		empty_scaffold						scaffold2832		16		495		guaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaa

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1375.miRNA:8315		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1375		480		empty_scaffold						scaffold2832		16		495		guaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaa

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1375.miRNA:8316		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1375		480		empty_scaffold						scaffold2832		16		495		guaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaa

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1383.miRNA:8361		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1383		470		empty_scaffold						scaffold2832		22		491		auugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaag

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1383.miRNA:8363		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1383		470		empty_scaffold						scaffold2832		22		491		auugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaag

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1383.miRNA:8364		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1383		470		empty_scaffold						scaffold2832		22		491		auugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaag

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1384.miRNA:8367		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1384		470		empty_scaffold						scaffold2832		22		491		auugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaag

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1384.miRNA:8369		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1384		470		empty_scaffold						scaffold2832		22		491		auugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaag

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1384.miRNA:8370		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1384		470		empty_scaffold						scaffold2832		22		491		auugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaag

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1385.miRNA:8373		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1385		463		empty_scaffold						scaffold2832		25		487		gauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucg

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1385.miRNA:8375		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1385		463		empty_scaffold						scaffold2832		25		487		gauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucg

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1385.miRNA:8376		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1385		463		empty_scaffold						scaffold2832		25		487		gauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucg

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1386.miRNA:8379		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1386		463		empty_scaffold						scaffold2832		25		487		gauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucg

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1386.miRNA:8381		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1386		463		empty_scaffold						scaffold2832		25		487		gauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucg

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1386.miRNA:8382		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1386		463		empty_scaffold						scaffold2832		25		487		gauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucg

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1387.miRNA:8385		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1387		462		empty_scaffold						scaffold2832		38		499		auuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1387.miRNA:8387		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1387		462		empty_scaffold						scaffold2832		38		499		auuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1387.miRNA:8388		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1387		462		empty_scaffold						scaffold2832		38		499		auuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1388.miRNA:8391		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1388		462		empty_scaffold						scaffold2832		38		499		auuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1388.miRNA:8393		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1388		462		empty_scaffold						scaffold2832		38		499		auuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1388.miRNA:8394		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1388		462		empty_scaffold						scaffold2832		38		499		auuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1389.miRNA:8397		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1389		462		empty_scaffold						scaffold2832		38		499		auuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1389.miRNA:8399		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1389		462		empty_scaffold						scaffold2832		38		499		auuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1389.miRNA:8400		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1389		462		empty_scaffold						scaffold2832		38		499		auuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1390.miRNA:8403		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1390		491		empty_scaffold						scaffold2832		4		494		aaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguua

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1390.miRNA:8405		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1390		491		empty_scaffold						scaffold2832		4		494		aaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguua

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1390.miRNA:8406		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1390		491		empty_scaffold						scaffold2832		4		494		aaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguua

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1391.miRNA:8409		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1391		491		empty_scaffold						scaffold2832		4		494		aaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguua

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1391.miRNA:8411		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1391		491		empty_scaffold						scaffold2832		4		494		aaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguua

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1391.miRNA:8412		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1391		491		empty_scaffold						scaffold2832		4		494		aaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguua

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1392.miRNA:8415		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1392		491		empty_scaffold						scaffold2832		4		494		aaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguua

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1392.miRNA:8417		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1392		491		empty_scaffold						scaffold2832		4		494		aaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguua

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1392.miRNA:8418		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1392		491		empty_scaffold						scaffold2832		4		494		aaacaauaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguua

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1393.miRNA:8421		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1393		446		empty_scaffold						scaffold2832		55		500		ggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1393.miRNA:8422		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1393		446		empty_scaffold						scaffold2832		55		500		ggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1393.miRNA:8423		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1393		446		empty_scaffold						scaffold2832		55		500		ggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1394.miRNA:8427		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1394		446		empty_scaffold						scaffold2832		55		500		ggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1394.miRNA:8428		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1394		446		empty_scaffold						scaffold2832		55		500		ggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1394.miRNA:8429		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1394		446		empty_scaffold						scaffold2832		55		500		ggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1395.miRNA:8433		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1395		428		empty_scaffold						scaffold2832		61		488		ccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1395.miRNA:8435		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1395		428		empty_scaffold						scaffold2832		61		488		ccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1395.miRNA:8436		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1395		428		empty_scaffold						scaffold2832		61		488		ccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1396.miRNA:8439		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1396		428		empty_scaffold						scaffold2832		61		488		ccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1396.miRNA:8441		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1396		428		empty_scaffold						scaffold2832		61		488		ccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1396.miRNA:8442		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1396		428		empty_scaffold						scaffold2832		61		488		ccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1397.miRNA:8445		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1397		435		empty_scaffold						scaffold2832		66		500		aggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1397.miRNA:8446		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1397		435		empty_scaffold						scaffold2832		66		500		aggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1397.miRNA:8447		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1397		435		empty_scaffold						scaffold2832		66		500		aggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1398.miRNA:8451		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1398		435		empty_scaffold						scaffold2832		66		500		aggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1398.miRNA:8452		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1398		435		empty_scaffold						scaffold2832		66		500		aggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1398.miRNA:8453		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1398		435		empty_scaffold						scaffold2832		66		500		aggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1399.miRNA:8457		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1399		429		empty_scaffold						scaffold2832		68		496		gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaa

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1399.miRNA:8459		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1399		429		empty_scaffold						scaffold2832		68		496		gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaa

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1399.miRNA:8460		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1399		429		empty_scaffold						scaffold2832		68		496		gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaa

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1400.miRNA:8463		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1400		429		empty_scaffold						scaffold2832		68		496		gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaa

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1400.miRNA:8465		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1400		429		empty_scaffold						scaffold2832		68		496		gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaa

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1400.miRNA:8466		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1400		429		empty_scaffold						scaffold2832		68		496		gaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaa

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1401.miRNA:8469		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1401		424		empty_scaffold						scaffold2832		77		500		cuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1401.miRNA:8470		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1401		424		empty_scaffold						scaffold2832		77		500		cuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1401.miRNA:8471		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1401		424		empty_scaffold						scaffold2832		77		500		cuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1402.miRNA:8475		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1402		424		empty_scaffold						scaffold2832		77		500		cuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1402.miRNA:8476		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1402		424		empty_scaffold						scaffold2832		77		500		cuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1402.miRNA:8477		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1402		424		empty_scaffold						scaffold2832		77		500		cuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaauccc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1403.miRNA:8481		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1403		491		empty_scaffold						scaffold2832		9		499		auaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1403.miRNA:8483		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1403		491		empty_scaffold						scaffold2832		9		499		auaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1403.miRNA:8484		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1403		491		empty_scaffold						scaffold2832		9		499		auaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1404.miRNA:8487		empty_scaffold				auuugaaaauuuugaaauguu		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		21		3		23		AUUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAGU		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1404		491		empty_scaffold						scaffold2832		9		499		auaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1404.miRNA:8489		empty_scaffold				uugaaaauuuugaaauguuca		LUSTC1NG-RP-088_A07_05MAR2007_063		unknown		n/a		unknown		2		11.588		1		20		657		676		UUGAAAAUUUUGAAAUGUUC		GAAUUUUUUAAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1404		491		empty_scaffold						scaffold2832		9		499		auaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1404.miRNA:8490		empty_scaffold				uuugaaaauuuugaaauguuc		Contig3994		aroB; 3-dehydroquinate synthase [EC:4.2.3.4]		K01735		ko00400 Phenylalanine, tyrosine and tryptophan biosynthesis (3),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		6.983		1		20		3		22		UUUGAAAAUUUUGAAAUGUU		AAGAUUUCAAAAUUUUUAAG		Cleavage		scaffold2832.Lu0910.pre-miRNA:1404		491		empty_scaffold						scaffold2832		9		499		auaucgaguaaaaauugauugauaaauucauuugaccaucauuuauggguuaccgaaaggaaacuugacuuuuuggccuuuuccaacaagcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucauagguuaaaccccuuuggaaaugcacaaacuauuaggugaaauugaaaauuuuuaaauuaggucauauuuggcguguauguagggauuggcuaaaaauuaagguuucaccauuuuaaguaauucaaauaauagcacaaugaaguuaaaaaauauuuaagaauucgcaaagcuaauaucgaguaaaaauugaauuuuaaauucauuugaucaucauuuauauggguuaccaauaugauacuugaccuuuuagccauuucaaaaaugcaugucaaauauuagccgauuugaaaauuuugaaauguucaugucaaaaugguuuauuuucgcaaguuaaaucc

		scaffold2846.Lu0910.pre-miRNA:1405.miRNA:8493		empty_scaffold				gcauguuggaaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.035		1		21		40		60		GCAUGUUGGAAAUGGCUAAAA		UUUUAGUCAUUCCCAAUAUGC		Translation		scaffold2846.Lu0910.pre-miRNA:1405		401		empty_scaffold						scaffold2846		1		401		uugucgauuuccaaagggguuaaucuaugcaaaugagccauuuggacaagaaaguuucaaaauuucaaaaucggcuaauauuugagugcauguuggaaauggcuaaaaagucaaguuucauuaugguaacccauuaagucaaguuucauuacgguaacccauuuaaauaauggucaaaugaauuuuaaauuuaauuuuacucgauauuaauuuagcguguuauaaaauauuuuucuagcuucauuuggcuauuauuugaagggucuaacauggugaaaccucaaauuuuagccauucccaaaauacacgccaaauauuagccaauuugaaauauuucaauuuucauaucaagaugugucaauuuccaaagggguaaaguagugaaaaugagucauugucacaugaaaauuuuaaaauuuuaaaaugugcuaauauguaaaaugcauguuggaaaugacuaaaaagugaaguuuuauuac

		scaffold2846.Lu0910.pre-miRNA:1405.miRNA:8493		empty_scaffold				gcauguuggaaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		343		363		GCAUGUUGGAAAUGGCUAAAA		UUUUAGCUAUUCCCAAUAUGC		Translation		scaffold2846.Lu0910.pre-miRNA:1405		401		empty_scaffold						scaffold2846		1		401		uugucgauuuccaaagggguuaaucuaugcaaaugagccauuuggacaagaaaguuucaaaauuucaaaaucggcuaauauuugagugcauguuggaaauggcuaaaaagucaaguuucauuaugguaacccauuaagucaaguuucauuacgguaacccauuuaaauaauggucaaaugaauuuuaaauuuaauuuuacucgauauuaauuuagcguguuauaaaauauuuuucuagcuucauuuggcuauuauuugaagggucuaacauggugaaaccucaaauuuuagccauucccaaaauacacgccaaauauuagccaauuugaaauauuucaauuuucauaucaagaugugucaauuuccaaagggguaaaguagugaaaaugagucauugucacaugaaaauuuuaaaauuuuaaaaugugcuaauauguaaaaugcauguuggaaaugacuaaaaagugaaguuuuauuac

		scaffold2846.Lu0910.pre-miRNA:1405.miRNA:8494		empty_scaffold				ugcauguuggaaauggcuaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.359		1		21		41		61		UGCAUGUUGGAAAUGGCUAAA		UUUAGUCAUUCCCAAUAUGCA		Translation		scaffold2846.Lu0910.pre-miRNA:1405		401		empty_scaffold						scaffold2846		1		401		uugucgauuuccaaagggguuaaucuaugcaaaugagccauuuggacaagaaaguuucaaaauuucaaaaucggcuaauauuugagugcauguuggaaauggcuaaaaagucaaguuucauuaugguaacccauuaagucaaguuucauuacgguaacccauuuaaauaauggucaaaugaauuuuaaauuuaauuuuacucgauauuaauuuagcguguuauaaaauauuuuucuagcuucauuuggcuauuauuugaagggucuaacauggugaaaccucaaauuuuagccauucccaaaauacacgccaaauauuagccaauuugaaauauuucaauuuucauaucaagaugugucaauuuccaaagggguaaaguagugaaaaugagucauugucacaugaaaauuuuaaaauuuuaaaaugugcuaauauguaaaaugcauguuggaaaugacuaaaaagugaaguuuuauuac

		scaffold2846.Lu0910.pre-miRNA:1405.miRNA:8495		empty_scaffold				cauguuggaaauggcuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		6.968		1		21		39		59		CAUGUUGGAAAUGGCUAAAAA		UUUUUAGUCAUUCCCAAUAUG		Translation		scaffold2846.Lu0910.pre-miRNA:1405		401		empty_scaffold						scaffold2846		1		401		uugucgauuuccaaagggguuaaucuaugcaaaugagccauuuggacaagaaaguuucaaaauuucaaaaucggcuaauauuugagugcauguuggaaauggcuaaaaagucaaguuucauuaugguaacccauuaagucaaguuucauuacgguaacccauuuaaauaauggucaaaugaauuuuaaauuuaauuuuacucgauauuaauuuagcguguuauaaaauauuuuucuagcuucauuuggcuauuauuugaagggucuaacauggugaaaccucaaauuuuagccauucccaaaauacacgccaaauauuagccaauuugaaauauuucaauuuucauaucaagaugugucaauuuccaaagggguaaaguagugaaaaugagucauugucacaugaaaauuuuaaaauuuuaaaaugugcuaauauguaaaaugcauguuggaaaugacuaaaaagugaaguuuuauuac

		scaffold2846.Lu0910.pre-miRNA:1405.miRNA:8495		empty_scaffold				cauguuggaaauggcuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		9.007		1		21		342		362		CAUGUUGGAAAUGGCUAAAAA		UUUUUAGCUAUUCCCAAUAUG		Translation		scaffold2846.Lu0910.pre-miRNA:1405		401		empty_scaffold						scaffold2846		1		401		uugucgauuuccaaagggguuaaucuaugcaaaugagccauuuggacaagaaaguuucaaaauuucaaaaucggcuaauauuugagugcauguuggaaauggcuaaaaagucaaguuucauuaugguaacccauuaagucaaguuucauuacgguaacccauuuaaauaauggucaaaugaauuuuaaauuuaauuuuacucgauauuaauuuagcguguuauaaaauauuuuucuagcuucauuuggcuauuauuugaagggucuaacauggugaaaccucaaauuuuagccauucccaaaauacacgccaaauauuagccaauuugaaauauuucaauuuucauaucaagaugugucaauuuccaaagggguaaaguagugaaaaugagucauugucacaugaaaauuuuaaaauuuuaaaaugugcuaauauguaaaaugcauguuggaaaugacuaaaaagugaaguuuuauuac

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1407.miRNA:8507		empty_scaffold				uacuuuaaaauugauaaauuu		Contig7487		unknown		n/a		unknown		2		10.817		1		20		602		621		UACUUUAAAAUUGAUAAAUU		AAAUUAUAAAUUUUAAAGUA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1407		499		empty_scaffold						scaffold2900		1		499		guuggauuauaaucauaucugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgacu

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1407.miRNA:8509		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1407		499		empty_scaffold						scaffold2900		1		499		guuggauuauaaucauaucugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgacu

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1407.miRNA:8510		empty_scaffold				uguaaguuuggugauaucgac		LUSTE1NG-RP-200_G02_19FEB2007_004		unknown		n/a		unknown		2		3.092		1		20		30		49		UGUAAGUUUGGUGAUAUCGA		UCCACAUCACCAAACUUACA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1407		499		empty_scaffold						scaffold2900		1		499		guuggauuauaaucauaucugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgacu

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1408.miRNA:8513		empty_scaffold				uacuuuaaaauugauaaauuu		Contig7487		unknown		n/a		unknown		2		10.817		1		20		602		621		UACUUUAAAAUUGAUAAAUU		AAAUUAUAAAUUUUAAAGUA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1408		499		empty_scaffold						scaffold2900		1		499		guuggauuauaaucauaucugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgacu

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1408.miRNA:8515		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1408		499		empty_scaffold						scaffold2900		1		499		guuggauuauaaucauaucugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgacu

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1408.miRNA:8516		empty_scaffold				uguaaguuuggugauaucgac		LUSTE1NG-RP-200_G02_19FEB2007_004		unknown		n/a		unknown		2		3.092		1		20		30		49		UGUAAGUUUGGUGAUAUCGA		UCCACAUCACCAAACUUACA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1408		499		empty_scaffold						scaffold2900		1		499		guuggauuauaaucauaucugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgacu

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1409.miRNA:8519		empty_scaffold				uacuuuaaaauugauaaauuu		Contig7487		unknown		n/a		unknown		2		10.817		1		20		602		621		UACUUUAAAAUUGAUAAAUU		AAAUUAUAAAUUUUAAAGUA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1409		486		empty_scaffold						scaffold2900		10		495		uaaucauaucugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauuc

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1409.miRNA:8521		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1409		486		empty_scaffold						scaffold2900		10		495		uaaucauaucugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauuc

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1409.miRNA:8522		empty_scaffold				uguaaguuuggugauaucgac		LUSTE1NG-RP-200_G02_19FEB2007_004		unknown		n/a		unknown		2		3.092		1		20		30		49		UGUAAGUUUGGUGAUAUCGA		UCCACAUCACCAAACUUACA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1409		486		empty_scaffold						scaffold2900		10		495		uaaucauaucugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauuc

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1410.miRNA:8525		empty_scaffold				uacuuuaaaauugauaaauuu		Contig7487		unknown		n/a		unknown		2		10.817		1		20		602		621		UACUUUAAAAUUGAUAAAUU		AAAUUAUAAAUUUUAAAGUA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1410		486		empty_scaffold						scaffold2900		10		495		uaaucauaucugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauuc

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1410.miRNA:8527		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1410		486		empty_scaffold						scaffold2900		10		495		uaaucauaucugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauuc

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1410.miRNA:8528		empty_scaffold				uguaaguuuggugauaucgac		LUSTE1NG-RP-200_G02_19FEB2007_004		unknown		n/a		unknown		2		3.092		1		20		30		49		UGUAAGUUUGGUGAUAUCGA		UCCACAUCACCAAACUUACA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1410		486		empty_scaffold						scaffold2900		10		495		uaaucauaucugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauuc

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1411.miRNA:8532		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1411		366		empty_scaffold						scaffold2900		116		481		gaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguaggua

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1411.miRNA:8533		empty_scaffold				uguaaguuuggugauaucgac		LUSTE1NG-RP-200_G02_19FEB2007_004		unknown		n/a		unknown		2		3.092		1		20		30		49		UGUAAGUUUGGUGAUAUCGA		UCCACAUCACCAAACUUACA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1411		366		empty_scaffold						scaffold2900		116		481		gaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguaggua

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1412.miRNA:8538		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1412		366		empty_scaffold						scaffold2900		116		481		gaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguaggua

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1412.miRNA:8539		empty_scaffold				uguaaguuuggugauaucgac		LUSTE1NG-RP-200_G02_19FEB2007_004		unknown		n/a		unknown		2		3.092		1		20		30		49		UGUAAGUUUGGUGAUAUCGA		UCCACAUCACCAAACUUACA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1412		366		empty_scaffold						scaffold2900		116		481		gaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguaggua

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1413.miRNA:8543		empty_scaffold				uacuuuaaaauugauaaauuu		Contig7487		unknown		n/a		unknown		2		10.817		1		20		602		621		UACUUUAAAAUUGAUAAAUU		AAAUUAUAAAUUUUAAAGUA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1413		468		empty_scaffold						scaffold2900		19		486		cugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucau

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1413.miRNA:8545		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1413		468		empty_scaffold						scaffold2900		19		486		cugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucau

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1414.miRNA:8549		empty_scaffold				uacuuuaaaauugauaaauuu		Contig7487		unknown		n/a		unknown		2		10.817		1		20		602		621		UACUUUAAAAUUGAUAAAUU		AAAUUAUAAAUUUUAAAGUA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1414		468		empty_scaffold						scaffold2900		19		486		cugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucau

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1414.miRNA:8551		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1414		468		empty_scaffold						scaffold2900		19		486		cugauuggcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucau

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1415.miRNA:8555		empty_scaffold				uacuuuaaaauugauaaauuu		Contig7487		unknown		n/a		unknown		2		10.817		1		20		602		621		UACUUUAAAAUUGAUAAAUU		AAAUUAUAAAUUUUAAAGUA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1415		470		empty_scaffold						scaffold2900		26		495		gcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauuc

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1415.miRNA:8557		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1415		470		empty_scaffold						scaffold2900		26		495		gcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauuc

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1416.miRNA:8561		empty_scaffold				uacuuuaaaauugauaaauuu		Contig7487		unknown		n/a		unknown		2		10.817		1		20		602		621		UACUUUAAAAUUGAUAAAUU		AAAUUAUAAAUUUUAAAGUA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1416		470		empty_scaffold						scaffold2900		26		495		gcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauuc

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1416.miRNA:8563		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1416		470		empty_scaffold						scaffold2900		26		495		gcuacguaccuuuauaucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauuc

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1417.miRNA:8567		empty_scaffold				uacuuuaaaauugauaaauuu		Contig7487		unknown		n/a		unknown		2		10.817		1		20		602		621		UACUUUAAAAUUGAUAAAUU		AAAUUAUAAAUUUUAAAGUA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1417		459		empty_scaffold						scaffold2900		41		499		aucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgacu

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1417.miRNA:8569		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1417		459		empty_scaffold						scaffold2900		41		499		aucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgacu

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1417.miRNA:8570		empty_scaffold				uguaaguuuggugauaucgac		LUSTE1NG-RP-200_G02_19FEB2007_004		unknown		n/a		unknown		2		3.092		1		20		30		49		UGUAAGUUUGGUGAUAUCGA		UCCACAUCACCAAACUUACA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1417		459		empty_scaffold						scaffold2900		41		499		aucgggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgacu

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1418.miRNA:8574		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1418		452		empty_scaffold						scaffold2900		45		496		ggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucg

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1418.miRNA:8576		empty_scaffold				uguaaguuuggugauaucgac		LUSTE1NG-RP-200_G02_19FEB2007_004		unknown		n/a		unknown		2		3.092		1		20		30		49		UGUAAGUUUGGUGAUAUCGA		UCCACAUCACCAAACUUACA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1418		452		empty_scaffold						scaffold2900		45		496		ggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucg

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1419.miRNA:8580		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1419		452		empty_scaffold						scaffold2900		45		496		ggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucg

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1419.miRNA:8582		empty_scaffold				uguaaguuuggugauaucgac		LUSTE1NG-RP-200_G02_19FEB2007_004		unknown		n/a		unknown		2		3.092		1		20		30		49		UGUAAGUUUGGUGAUAUCGA		UCCACAUCACCAAACUUACA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1419		452		empty_scaffold						scaffold2900		45		496		ggauccaagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucg

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1420.miRNA:8586		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1420		450		empty_scaffold						scaffold2900		51		500		aagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgacuc

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1420.miRNA:8587		empty_scaffold				uguaaguuuggugauaucgac		LUSTE1NG-RP-200_G02_19FEB2007_004		unknown		n/a		unknown		2		3.092		1		20		30		49		UGUAAGUUUGGUGAUAUCGA		UCCACAUCACCAAACUUACA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1420		450		empty_scaffold						scaffold2900		51		500		aagucuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgacuc

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1421.miRNA:8592		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1421		432		empty_scaffold						scaffold2900		55		486		cuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucau

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1421.miRNA:8594		empty_scaffold				uguaaguuuggugauaucgac		LUSTE1NG-RP-200_G02_19FEB2007_004		unknown		n/a		unknown		2		3.092		1		20		30		49		UGUAAGUUUGGUGAUAUCGA		UCCACAUCACCAAACUUACA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1421		432		empty_scaffold						scaffold2900		55		486		cuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucau

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1422.miRNA:8598		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1422		432		empty_scaffold						scaffold2900		55		486		cuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucau

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1422.miRNA:8600		empty_scaffold				uguaaguuuggugauaucgac		LUSTE1NG-RP-200_G02_19FEB2007_004		unknown		n/a		unknown		2		3.092		1		20		30		49		UGUAAGUUUGGUGAUAUCGA		UCCACAUCACCAAACUUACA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1422		432		empty_scaffold						scaffold2900		55		486		cuguuuacuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucau

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1423.miRNA:8604		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1423		439		empty_scaffold						scaffold2900		62		500		cuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgacuc

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1423.miRNA:8605		empty_scaffold				uguaaguuuggugauaucgac		LUSTE1NG-RP-200_G02_19FEB2007_004		unknown		n/a		unknown		2		3.092		1		20		30		49		UGUAAGUUUGGUGAUAUCGA		UCCACAUCACCAAACUUACA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1423		439		empty_scaffold						scaffold2900		62		500		cuuuaaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgacuc

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1424.miRNA:8610		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1424		431		empty_scaffold						scaffold2900		66		496		aaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucg

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1424.miRNA:8612		empty_scaffold				uguaaguuuggugauaucgac		LUSTE1NG-RP-200_G02_19FEB2007_004		unknown		n/a		unknown		2		3.092		1		20		30		49		UGUAAGUUUGGUGAUAUCGA		UCCACAUCACCAAACUUACA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1424		431		empty_scaffold						scaffold2900		66		496		aaaauugauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucg

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1425.miRNA:8616		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1425		427		empty_scaffold						scaffold2900		72		498		gauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgac

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1425.miRNA:8617		empty_scaffold				uguaaguuuggugauaucgac		LUSTE1NG-RP-200_G02_19FEB2007_004		unknown		n/a		unknown		2		3.092		1		20		30		49		UGUAAGUUUGGUGAUAUCGA		UCCACAUCACCAAACUUACA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1425		427		empty_scaffold						scaffold2900		72		498		gauaaauuuggucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgac

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1426.miRNA:8622		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1426		417		empty_scaffold						scaffold2900		82		498		gucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgac

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1426.miRNA:8624		empty_scaffold				uguaaguuuggugauaucgac		LUSTE1NG-RP-200_G02_19FEB2007_004		unknown		n/a		unknown		2		3.092		1		20		30		49		UGUAAGUUUGGUGAUAUCGA		UCCACAUCACCAAACUUACA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1426		417		empty_scaffold						scaffold2900		82		498		gucugguuuagaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgac

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1427.miRNA:8628		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1427		406		empty_scaffold						scaffold2900		91		496		agaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucg

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1427.miRNA:8629		empty_scaffold				uguaaguuuggugauaucgac		LUSTE1NG-RP-200_G02_19FEB2007_004		unknown		n/a		unknown		2		3.092		1		20		30		49		UGUAAGUUUGGUGAUAUCGA		UCCACAUCACCAAACUUACA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1427		406		empty_scaffold						scaffold2900		91		496		agaagccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucg

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1428.miRNA:8634		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1428		405		empty_scaffold						scaffold2900		94		498		agccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgac

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1428.miRNA:8635		empty_scaffold				uguaaguuuggugauaucgac		LUSTE1NG-RP-200_G02_19FEB2007_004		unknown		n/a		unknown		2		3.092		1		20		30		49		UGUAAGUUUGGUGAUAUCGA		UCCACAUCACCAAACUUACA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1428		405		empty_scaffold						scaffold2900		94		498		agccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgac

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1429.miRNA:8640		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1429		405		empty_scaffold						scaffold2900		94		498		agccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgac

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1429.miRNA:8641		empty_scaffold				uguaaguuuggugauaucgac		LUSTE1NG-RP-200_G02_19FEB2007_004		unknown		n/a		unknown		2		3.092		1		20		30		49		UGUAAGUUUGGUGAUAUCGA		UCCACAUCACCAAACUUACA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1429		405		empty_scaffold						scaffold2900		94		498		agccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgac

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1430.miRNA:8646		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1430		405		empty_scaffold						scaffold2900		94		498		agccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgac

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1430.miRNA:8647		empty_scaffold				uguaaguuuggugauaucgac		LUSTE1NG-RP-200_G02_19FEB2007_004		unknown		n/a		unknown		2		3.092		1		20		30		49		UGUAAGUUUGGUGAUAUCGA		UCCACAUCACCAAACUUACA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1430		405		empty_scaffold						scaffold2900		94		498		agccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgac

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1431.miRNA:8652		empty_scaffold				gauaucgacaguuaagaauaa		LUSME2AD-T3-017_K11_07AUG2009_038		HAO; (S)-2-hydroxy-acid oxidase [EC:1.1.3.15]		K11517		ko00630 Glyoxylate and dicarboxylate metabolism (2),ko04146 Peroxisome (4),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		11.772		1		20		117		136		GAUAUCGACAGUUAAGAAUA		UUUUCUUAACUUUCGAUAUC		Translation		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1431		403		empty_scaffold						scaffold2900		96		498		ccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgac

		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1431.miRNA:8653		empty_scaffold				uguaaguuuggugauaucgac		LUSTE1NG-RP-200_G02_19FEB2007_004		unknown		n/a		unknown		2		3.092		1		20		30		49		UGUAAGUUUGGUGAUAUCGA		UCCACAUCACCAAACUUACA		Cleavage		scaffold2900.Lu0910.pre-miRNA:1431		403		empty_scaffold						scaffold2900		96		498		ccauuuauagucuggugcuggaguugaauuguuuuguaaguuuggugauaucgacaguuaagaauaaccggagagauguuuuugggagugcaggguuuaaaaagaauuaaacucgaucaccagaguauaaauggauuccaaacccaaacccaauuuaucaauuuugaaccaacaaacuuugaucccgaggucuggguacguauguaaucugaaaugauuagaguccaucuaaacauaucucucugguuauucguaacgguuaauaucaccaaaccuucaaaagaauucaacucgugcaccaggguauaaaugaauugcaaaaccaugacaaauuuauaaauuucgaacuacccugacuuuggucccgagguccggguauguagguaaucauaaaagauucgac

		scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1452.miRNA:8779		empty_scaffold				uauguauaguggaagugcacu		LUSHE1AD-RP-292_O24_05JUN2008_082		unknown		n/a		unknown		2		17.639		1		21		114		134		UAUGUAUAGUGGAAGUGCACU		GGUGCACUUCUACUUUACAUA		Cleavage		scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1452		431		empty_scaffold						scaffold2985		59		489		auaguggcagugcucuauaccaacguuaacgaagcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaugccaagguguacuugaguuugauccuugauuccacaaaauugauggucuuuucguugagugcauucgagaggucucgggugucuggcacuuugaaaccuuguuuaggaacuacugagaugaccucaucaacuucuaacaagaacuguauaccuucguacgaugaacuuccauaaggaaccacacauggugcacauuagcauauuacauuugcacuaugcauuguacaacuucguauggugcacuuccaccaugcccuaugcaccauguagcuugugaccuuuucacgguacaccuugguauggugcaauucgacuaa

		scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1453.miRNA:8785		empty_scaffold				uauguauaguggaagugcacu		LUSHE1AD-RP-292_O24_05JUN2008_082		unknown		n/a		unknown		2		17.639		1		21		114		134		UAUGUAUAGUGGAAGUGCACU		GGUGCACUUCUACUUUACAUA		Cleavage		scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1453		431		empty_scaffold						scaffold2985		59		489		auaguggcagugcucuauaccaacguuaacgaagcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaugccaagguguacuugaguuugauccuugauuccacaaaauugauggucuuuucguugagugcauucgagaggucucgggugucuggcacuuugaaaccuuguuuaggaacuacugagaugaccucaucaacuucuaacaagaacuguauaccuucguacgaugaacuuccauaaggaaccacacauggugcacauuagcauauuacauuugcacuaugcauuguacaacuucguauggugcacuuccaccaugcccuaugcaccauguagcuugugaccuuuucacgguacaccuugguauggugcaauucgacuaa

		scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1454.miRNA:8791		empty_scaffold				uauguauaguggaagugcacu		LUSHE1AD-RP-292_O24_05JUN2008_082		unknown		n/a		unknown		2		17.639		1		21		114		134		UAUGUAUAGUGGAAGUGCACU		GGUGCACUUCUACUUUACAUA		Cleavage		scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1454		421		empty_scaffold						scaffold2985		64		484		ggcagugcucuauaccaacguuaacgaagcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaugccaagguguacuugaguuugauccuugauuccacaaaauugauggucuuuucguugagugcauucgagaggucucgggugucuggcacuuugaaaccuuguuuaggaacuacugagaugaccucaucaacuucuaacaagaacuguauaccuucguacgaugaacuuccauaaggaaccacacauggugcacauuagcauauuacauuugcacuaugcauuguacaacuucguauggugcacuuccaccaugcccuaugcaccauguagcuugugaccuuuucacgguacaccuugguauggugcaauucg

		scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1456.miRNA:8803		empty_scaffold				uauguauaguggaagugcacu		LUSHE1AD-RP-292_O24_05JUN2008_082		unknown		n/a		unknown		2		17.639		1		21		114		134		UAUGUAUAGUGGAAGUGCACU		GGUGCACUUCUACUUUACAUA		Cleavage		scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1456		413		empty_scaffold						scaffold2985		68		480		gugcucuauaccaacguuaacgaagcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaugccaagguguacuugaguuugauccuugauuccacaaaauugauggucuuuucguugagugcauucgagaggucucgggugucuggcacuuugaaaccuuguuuaggaacuacugagaugaccucaucaacuucuaacaagaacuguauaccuucguacgaugaacuuccauaaggaaccacacauggugcacauuagcauauuacauuugcacuaugcauuguacaacuucguauggugcacuuccaccaugcccuaugcaccauguagcuugugaccuuuucacgguacaccuugguauggugcaa

		scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1458.miRNA:8815		empty_scaffold				uauguauaguggaagugcacu		LUSHE1AD-RP-292_O24_05JUN2008_082		unknown		n/a		unknown		2		17.639		1		21		114		134		UAUGUAUAGUGGAAGUGCACU		GGUGCACUUCUACUUUACAUA		Cleavage		scaffold2985.Lu0910.pre-miRNA:1458		405		empty_scaffold						scaffold2985		72		476		ucuauaccaacguuaacgaagcauagugcaugguggaagugcaaaauacaaaguugauguauguauaguggaagugcacuaugcccaggcgggugcacuaugccaagguguacuugaguuugauccuugauuccacaaaauugauggucuuuucguugagugcauucgagaggucucgggugucuggcacuuugaaaccuuguuuaggaacuacugagaugaccucaucaacuucuaacaagaacuguauaccuucguacgaugaacuuccauaaggaaccacacauggugcacauuagcauauuacauuugcacuaugcauuguacaacuucguauggugcacuuccaccaugcccuaugcaccauguagcuugugaccuuuucacgguacaccuugguauggu

		scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1517.miRNA:9162		empty_scaffold				aaauauguuacguucuuuugg		Contig3387		unknown		n/a		unknown		2		10.342		1		20		68		87		AAAUAUGUUACGUUCUUUUG		CAAAGGAUUGUAACAUAUUU		Cleavage		scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1517		245		empty_scaffold						scaffold3102		169		413		uuaguuuucguauuugaaccgguauaguuuuauuguucaagaugugguaugaguaauggcguuuacgcuucuuaggaauuuacuaccauauuaaaaaaaguuuguauuuuaauacgucgaaaaugguauuuguaaauauguuacguucuuuugggugcacucuaaagacuacaauauuuaugcaagugagaaugaauaauguauugaaauaaaaaaaguuuuucaauaccacauuauaaauaaau

		scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1518.miRNA:9168		empty_scaffold				aaauauguuacguucuuuugg		Contig3387		unknown		n/a		unknown		2		10.342		1		20		68		87		AAAUAUGUUACGUUCUUUUG		CAAAGGAUUGUAACAUAUUU		Cleavage		scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1518		238		empty_scaffold						scaffold3102		173		410		uuuucguauuugaaccgguauaguuuuauuguucaagaugugguaugaguaauggcguuuacgcuucuuaggaauuuacuaccauauuaaaaaaaguuuguauuuuaauacgucgaaaaugguauuuguaaauauguuacguucuuuugggugcacucuaaagacuacaauauuuaugcaagugagaaugaauaauguauugaaauaaaaaaaguuuuucaauaccacauuauaaaua

		scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1519.miRNA:9174		empty_scaffold				aaauauguuacguucuuuugg		Contig3387		unknown		n/a		unknown		2		10.342		1		20		68		87		AAAUAUGUUACGUUCUUUUG		CAAAGGAUUGUAACAUAUUU		Cleavage		scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1519		233		empty_scaffold						scaffold3102		180		412		auuugaaccgguauaguuuuauuguucaagaugugguaugaguaauggcguuuacgcuucuuaggaauuuacuaccauauuaaaaaaaguuuguauuuuaauacgucgaaaaugguauuuguaaauauguuacguucuuuugggugcacucuaaagacuacaauauuuaugcaagugagaaugaauaauguauugaaauaaaaaaaguuuuucaauaccacauuauaaauaaa

		scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1520.miRNA:9180		empty_scaffold				aaauauguuacguucuuuugg		Contig3387		unknown		n/a		unknown		2		10.342		1		20		68		87		AAAUAUGUUACGUUCUUUUG		CAAAGGAUUGUAACAUAUUU		Cleavage		scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1520		229		empty_scaffold						scaffold3102		184		412		gaaccgguauaguuuuauuguucaagaugugguaugaguaauggcguuuacgcuucuuaggaauuuacuaccauauuaaaaaaaguuuguauuuuaauacgucgaaaaugguauuuguaaauauguuacguucuuuugggugcacucuaaagacuacaauauuuaugcaagugagaaugaauaauguauugaaauaaaaaaaguuuuucaauaccacauuauaaauaaa

		scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1521.miRNA:9186		empty_scaffold				aaauauguuacguucuuuugg		Contig3387		unknown		n/a		unknown		2		10.342		1		20		68		87		AAAUAUGUUACGUUCUUUUG		CAAAGGAUUGUAACAUAUUU		Cleavage		scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1521		210		empty_scaffold						scaffold3102		200		409		auuguucaagaugugguaugaguaauggcguuuacgcuucuuaggaauuuacuaccauauuaaaaaaaguuuguauuuuaauacgucgaaaaugguauuuguaaauauguuacguucuuuugggugcacucuaaagacuacaauauuuaugcaagugagaaugaauaauguauugaaauaaaaaaaguuuuucaauaccacauuauaaau

		scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1522.miRNA:9192		empty_scaffold				aaauauguuacguucuuuugg		Contig3387		unknown		n/a		unknown		2		10.342		1		20		68		87		AAAUAUGUUACGUUCUUUUG		CAAAGGAUUGUAACAUAUUU		Cleavage		scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1522		204		empty_scaffold						scaffold3102		209		412		gaugugguaugaguaauggcguuuacgcuucuuaggaauuuacuaccauauuaaaaaaaguuuguauuuuaauacgucgaaaaugguauuuguaaauauguuacguucuuuugggugcacucuaaagacuacaauauuuaugcaagugagaaugaauaauguauugaaauaaaaaaaguuuuucaauaccacauuauaaauaaa

		scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1523.miRNA:9198		empty_scaffold				aaauauguuacguucuuuugg		Contig3387		unknown		n/a		unknown		2		10.342		1		20		68		87		AAAUAUGUUACGUUCUUUUG		CAAAGGAUUGUAACAUAUUU		Cleavage		scaffold3102.Lu0910.pre-miRNA:1523		202		empty_scaffold						scaffold3102		211		412		ugugguaugaguaauggcguuuacgcuucuuaggaauuuacuaccauauuaaaaaaaguuuguauuuuaauacgucgaaaaugguauuuguaaauauguuacguucuuuugggugcacucuaaagacuacaauauuuaugcaagugagaaugaauaauguauugaaauaaaaaaaguuuuucaauaccacauuauaaauaaa

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1524.miRNA:9204		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		LUSFL1AD-WB-028_F07_12NOV2008_028		RP-L18e; large subunit ribosomal protein L18e		K02883		ko03010 Ribosome (6)		2		23.035		1		20		451		470		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AGGGAAAGGAUGGAAAGAUU		Translation		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1524		489		empty_scaffold						scaffold3128		252		740		cgaaaucuuuuuuaaaaaagcgaccaagagccaaaauggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaauggaaauagacggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguugaugagauuuggugugcucuuagccgucaaauccgaucaucuguauguacauaugauuugaucaucuguauccaagccgggcugaaaaugagaggcgggcgcacugucacaguuuccaguugauaccguuaaaaaauuuacagaacacaaauuucaaaguuucaaaauuugaaaaacuuccgccuccgcccgcccaaucguugcgcuguguuuucuuuuguucaccgcgcucuccauuucu

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1524.miRNA:9204		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		Contig7264		PPP2R5; protein phosphatase 2 (formerly 2A), regulatory subunit B'		K11584		ko03015 mRNA surveillance pathway (2),ko04113 Meiosis - yeast (1),ko04114 Oocyte meiosis (2),ko04310 Wnt signaling pathway (2),ko04728 Dopaminergic synapse (1)		2		14.282		1		20		428		447		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AAGGCAGAGGAGGAAAGAUU		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1524		489		empty_scaffold						scaffold3128		252		740		cgaaaucuuuuuuaaaaaagcgaccaagagccaaaauggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaauggaaauagacggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguugaugagauuuggugugcucuuagccgucaaauccgaucaucuguauguacauaugauuugaucaucuguauccaagccgggcugaaaaugagaggcgggcgcacugucacaguuuccaguugauaccguuaaaaaauuuacagaacacaaauuucaaaguuucaaaauuugaaaaacuuccgccuccgcccgcccaaucguugcgcuguguuuucuuuuguucaccgcgcucuccauuucu

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1524.miRNA:9204		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		Contig6954		unknown		n/a		unknown		2		16.955		1		20		69		88		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AAGGAAAAGAGGGAGAGAUA		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1524		489		empty_scaffold						scaffold3128		252		740		cgaaaucuuuuuuaaaaaagcgaccaagagccaaaauggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaauggaaauagacggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguugaugagauuuggugugcucuuagccgucaaauccgaucaucuguauguacauaugauuugaucaucuguauccaagccgggcugaaaaugagaggcgggcgcacugucacaguuuccaguugauaccguuaaaaaauuuacagaacacaaauuucaaaguuucaaaauuugaaaaacuuccgccuccgcccgcccaaucguugcgcuguguuuucuuuuguucaccgcgcucuccauuucu

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1524.miRNA:9206		empty_scaffold				aucuuuccuucuuuuccuu-a		Contig6954		unknown		n/a		unknown		2		16.95		1		21		67		87		AUCUUUCCUUCUUUUCCUUNA		UGAAGGAAAAGAGGGAGAGAU		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1524		489		empty_scaffold						scaffold3128		252		740		cgaaaucuuuuuuaaaaaagcgaccaagagccaaaauggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaauggaaauagacggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguugaugagauuuggugugcucuuagccgucaaauccgaucaucuguauguacauaugauuugaucaucuguauccaagccgggcugaaaaugagaggcgggcgcacugucacaguuuccaguugauaccguuaaaaaauuuacagaacacaaauuucaaaguuucaaaauuugaaaaacuuccgccuccgcccgcccaaucguugcgcuguguuuucuuuuguucaccgcgcucuccauuucu

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1525.miRNA:9210		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		LUSFL1AD-WB-028_F07_12NOV2008_028		RP-L18e; large subunit ribosomal protein L18e		K02883		ko03010 Ribosome (6)		2		23.035		1		20		451		470		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AGGGAAAGGAUGGAAAGAUU		Translation		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1525		462		empty_scaffold						scaffold3128		269		730		aagcgaccaagagccaaaauggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaauggaaauagacggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguugaugagauuuggugugcucuuagccgucaaauccgaucaucuguauguacauaugauuugaucaucuguauccaagccgggcugaaaaugagaggcgggcgcacugucacaguuuccaguugauaccguuaaaaaauuuacagaacacaaauuucaaaguuucaaaauuugaaaaacuuccgccuccgcccgcccaaucguugcgcuguguuuucuuuuguucaccgcgcu

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1525.miRNA:9210		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		Contig7264		PPP2R5; protein phosphatase 2 (formerly 2A), regulatory subunit B'		K11584		ko03015 mRNA surveillance pathway (2),ko04113 Meiosis - yeast (1),ko04114 Oocyte meiosis (2),ko04310 Wnt signaling pathway (2),ko04728 Dopaminergic synapse (1)		2		14.282		1		20		428		447		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AAGGCAGAGGAGGAAAGAUU		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1525		462		empty_scaffold						scaffold3128		269		730		aagcgaccaagagccaaaauggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaauggaaauagacggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguugaugagauuuggugugcucuuagccgucaaauccgaucaucuguauguacauaugauuugaucaucuguauccaagccgggcugaaaaugagaggcgggcgcacugucacaguuuccaguugauaccguuaaaaaauuuacagaacacaaauuucaaaguuucaaaauuugaaaaacuuccgccuccgcccgcccaaucguugcgcuguguuuucuuuuguucaccgcgcu

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1525.miRNA:9210		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		Contig6954		unknown		n/a		unknown		2		16.955		1		20		69		88		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AAGGAAAAGAGGGAGAGAUA		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1525		462		empty_scaffold						scaffold3128		269		730		aagcgaccaagagccaaaauggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaauggaaauagacggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguugaugagauuuggugugcucuuagccgucaaauccgaucaucuguauguacauaugauuugaucaucuguauccaagccgggcugaaaaugagaggcgggcgcacugucacaguuuccaguugauaccguuaaaaaauuuacagaacacaaauuucaaaguuucaaaauuugaaaaacuuccgccuccgcccgcccaaucguugcgcuguguuuucuuuuguucaccgcgcu

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1525.miRNA:9212		empty_scaffold				aucuuuccuucuuuuccuu-a		Contig6954		unknown		n/a		unknown		2		16.95		1		21		67		87		AUCUUUCCUUCUUUUCCUUNA		UGAAGGAAAAGAGGGAGAGAU		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1525		462		empty_scaffold						scaffold3128		269		730		aagcgaccaagagccaaaauggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaauggaaauagacggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguugaugagauuuggugugcucuuagccgucaaauccgaucaucuguauguacauaugauuugaucaucuguauccaagccgggcugaaaaugagaggcgggcgcacugucacaguuuccaguugauaccguuaaaaaauuuacagaacacaaauuucaaaguuucaaaauuugaaaaacuuccgccuccgcccgcccaaucguugcgcuguguuuucuuuuguucaccgcgcu

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1526.miRNA:9216		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		LUSFL1AD-WB-028_F07_12NOV2008_028		RP-L18e; large subunit ribosomal protein L18e		K02883		ko03010 Ribosome (6)		2		23.035		1		20		451		470		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AGGGAAAGGAUGGAAAGAUU		Translation		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1526		470		empty_scaffold						scaffold3128		279		748		gagccaaaauggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaauggaaauagacggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguugaugagauuuggugugcucuuagccgucaaauccgaucaucuguauguacauaugauuugaucaucuguauccaagccgggcugaaaaugagaggcgggcgcacugucacaguuuccaguugauaccguuaaaaaauuuacagaacacaaauuucaaaguuucaaaauuugaaaaacuuccgccuccgcccgcccaaucguugcgcuguguuuucuuuuguucaccgcgcucuccauuucuuucuuucu

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1526.miRNA:9216		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		Contig7264		PPP2R5; protein phosphatase 2 (formerly 2A), regulatory subunit B'		K11584		ko03015 mRNA surveillance pathway (2),ko04113 Meiosis - yeast (1),ko04114 Oocyte meiosis (2),ko04310 Wnt signaling pathway (2),ko04728 Dopaminergic synapse (1)		2		14.282		1		20		428		447		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AAGGCAGAGGAGGAAAGAUU		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1526		470		empty_scaffold						scaffold3128		279		748		gagccaaaauggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaauggaaauagacggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguugaugagauuuggugugcucuuagccgucaaauccgaucaucuguauguacauaugauuugaucaucuguauccaagccgggcugaaaaugagaggcgggcgcacugucacaguuuccaguugauaccguuaaaaaauuuacagaacacaaauuucaaaguuucaaaauuugaaaaacuuccgccuccgcccgcccaaucguugcgcuguguuuucuuuuguucaccgcgcucuccauuucuuucuuucu

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1526.miRNA:9216		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		Contig6954		unknown		n/a		unknown		2		16.955		1		20		69		88		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AAGGAAAAGAGGGAGAGAUA		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1526		470		empty_scaffold						scaffold3128		279		748		gagccaaaauggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaauggaaauagacggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguugaugagauuuggugugcucuuagccgucaaauccgaucaucuguauguacauaugauuugaucaucuguauccaagccgggcugaaaaugagaggcgggcgcacugucacaguuuccaguugauaccguuaaaaaauuuacagaacacaaauuucaaaguuucaaaauuugaaaaacuuccgccuccgcccgcccaaucguugcgcuguguuuucuuuuguucaccgcgcucuccauuucuuucuuucu

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1526.miRNA:9218		empty_scaffold				aucuuuccuucuuuuccuu-a		Contig6954		unknown		n/a		unknown		2		16.95		1		21		67		87		AUCUUUCCUUCUUUUCCUUNA		UGAAGGAAAAGAGGGAGAGAU		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1526		470		empty_scaffold						scaffold3128		279		748		gagccaaaauggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaauggaaauagacggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguugaugagauuuggugugcucuuagccgucaaauccgaucaucuguauguacauaugauuugaucaucuguauccaagccgggcugaaaaugagaggcgggcgcacugucacaguuuccaguugauaccguuaaaaaauuuacagaacacaaauuucaaaguuucaaaauuugaaaaacuuccgccuccgcccgcccaaucguugcgcuguguuuucuuuuguucaccgcgcucuccauuucuuucuuucu

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1527.miRNA:9222		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		LUSFL1AD-WB-028_F07_12NOV2008_028		RP-L18e; large subunit ribosomal protein L18e		K02883		ko03010 Ribosome (6)		2		23.035		1		20		451		470		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AGGGAAAGGAUGGAAAGAUU		Translation		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1527		460		empty_scaffold						scaffold3128		289		748		ggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaauggaaauagacggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguugaugagauuuggugugcucuuagccgucaaauccgaucaucuguauguacauaugauuugaucaucuguauccaagccgggcugaaaaugagaggcgggcgcacugucacaguuuccaguugauaccguuaaaaaauuuacagaacacaaauuucaaaguuucaaaauuugaaaaacuuccgccuccgcccgcccaaucguugcgcuguguuuucuuuuguucaccgcgcucuccauuucuuucuuucu

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1527.miRNA:9222		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		Contig7264		PPP2R5; protein phosphatase 2 (formerly 2A), regulatory subunit B'		K11584		ko03015 mRNA surveillance pathway (2),ko04113 Meiosis - yeast (1),ko04114 Oocyte meiosis (2),ko04310 Wnt signaling pathway (2),ko04728 Dopaminergic synapse (1)		2		14.282		1		20		428		447		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AAGGCAGAGGAGGAAAGAUU		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1527		460		empty_scaffold						scaffold3128		289		748		ggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaauggaaauagacggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguugaugagauuuggugugcucuuagccgucaaauccgaucaucuguauguacauaugauuugaucaucuguauccaagccgggcugaaaaugagaggcgggcgcacugucacaguuuccaguugauaccguuaaaaaauuuacagaacacaaauuucaaaguuucaaaauuugaaaaacuuccgccuccgcccgcccaaucguugcgcuguguuuucuuuuguucaccgcgcucuccauuucuuucuuucu

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1527.miRNA:9222		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		Contig6954		unknown		n/a		unknown		2		16.955		1		20		69		88		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AAGGAAAAGAGGGAGAGAUA		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1527		460		empty_scaffold						scaffold3128		289		748		ggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaauggaaauagacggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguugaugagauuuggugugcucuuagccgucaaauccgaucaucuguauguacauaugauuugaucaucuguauccaagccgggcugaaaaugagaggcgggcgcacugucacaguuuccaguugauaccguuaaaaaauuuacagaacacaaauuucaaaguuucaaaauuugaaaaacuuccgccuccgcccgcccaaucguugcgcuguguuuucuuuuguucaccgcgcucuccauuucuuucuuucu

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1527.miRNA:9224		empty_scaffold				aucuuuccuucuuuuccuu-a		Contig6954		unknown		n/a		unknown		2		16.95		1		21		67		87		AUCUUUCCUUCUUUUCCUUNA		UGAAGGAAAAGAGGGAGAGAU		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1527		460		empty_scaffold						scaffold3128		289		748		ggcuuggguacagauuaugaaagccaaucguagguacaugcaaaaauggaaauagacggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguugaugagauuuggugugcucuuagccgucaaauccgaucaucuguauguacauaugauuugaucaucuguauccaagccgggcugaaaaugagaggcgggcgcacugucacaguuuccaguugauaccguuaaaaaauuuacagaacacaaauuucaaaguuucaaaauuugaaaaacuuccgccuccgcccgcccaaucguugcgcuguguuuucuuuuguucaccgcgcucuccauuucuuucuuucu

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1528.miRNA:9228		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		LUSFL1AD-WB-028_F07_12NOV2008_028		RP-L18e; large subunit ribosomal protein L18e		K02883		ko03010 Ribosome (6)		2		23.035		1		20		451		470		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AGGGAAAGGAUGGAAAGAUU		Translation		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1528		157		empty_scaffold						scaffold3128		344		500		acggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguug

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1528.miRNA:9228		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		Contig7264		PPP2R5; protein phosphatase 2 (formerly 2A), regulatory subunit B'		K11584		ko03015 mRNA surveillance pathway (2),ko04113 Meiosis - yeast (1),ko04114 Oocyte meiosis (2),ko04310 Wnt signaling pathway (2),ko04728 Dopaminergic synapse (1)		2		14.282		1		20		428		447		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AAGGCAGAGGAGGAAAGAUU		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1528		157		empty_scaffold						scaffold3128		344		500		acggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguug

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1528.miRNA:9228		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		Contig6954		unknown		n/a		unknown		2		16.955		1		20		69		88		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AAGGAAAAGAGGGAGAGAUA		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1528		157		empty_scaffold						scaffold3128		344		500		acggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguug

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1528.miRNA:9230		empty_scaffold				aucuuuccuucuuuuccuu-a		Contig6954		unknown		n/a		unknown		2		16.95		1		21		67		87		AUCUUUCCUUCUUUUCCUUNA		UGAAGGAAAAGAGGGAGAGAU		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1528		157		empty_scaffold						scaffold3128		344		500		acggguuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguug

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1529.miRNA:9234		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		LUSFL1AD-WB-028_F07_12NOV2008_028		RP-L18e; large subunit ribosomal protein L18e		K02883		ko03010 Ribosome (6)		2		23.035		1		20		451		470		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AGGGAAAGGAUGGAAAGAUU		Translation		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1529		153		empty_scaffold						scaffold3128		348		500		guuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguug

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1529.miRNA:9234		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		Contig7264		PPP2R5; protein phosphatase 2 (formerly 2A), regulatory subunit B'		K11584		ko03015 mRNA surveillance pathway (2),ko04113 Meiosis - yeast (1),ko04114 Oocyte meiosis (2),ko04310 Wnt signaling pathway (2),ko04728 Dopaminergic synapse (1)		2		14.282		1		20		428		447		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AAGGCAGAGGAGGAAAGAUU		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1529		153		empty_scaffold						scaffold3128		348		500		guuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguug

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1529.miRNA:9234		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		Contig6954		unknown		n/a		unknown		2		16.955		1		20		69		88		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AAGGAAAAGAGGGAGAGAUA		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1529		153		empty_scaffold						scaffold3128		348		500		guuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguug

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1529.miRNA:9236		empty_scaffold				aucuuuccuucuuuuccuu-a		Contig6954		unknown		n/a		unknown		2		16.95		1		21		67		87		AUCUUUCCUUCUUUUCCUUNA		UGAAGGAAAAGAGGGAGAGAU		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1529		153		empty_scaffold						scaffold3128		348		500		guuagaugagaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguug

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1530.miRNA:9240		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		LUSFL1AD-WB-028_F07_12NOV2008_028		RP-L18e; large subunit ribosomal protein L18e		K02883		ko03010 Ribosome (6)		2		23.035		1		20		451		470		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AGGGAAAGGAUGGAAAGAUU		Translation		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1530		144		empty_scaffold						scaffold3128		356		499		agaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguu

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1530.miRNA:9240		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		Contig7264		PPP2R5; protein phosphatase 2 (formerly 2A), regulatory subunit B'		K11584		ko03015 mRNA surveillance pathway (2),ko04113 Meiosis - yeast (1),ko04114 Oocyte meiosis (2),ko04310 Wnt signaling pathway (2),ko04728 Dopaminergic synapse (1)		2		14.282		1		20		428		447		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AAGGCAGAGGAGGAAAGAUU		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1530		144		empty_scaffold						scaffold3128		356		499		agaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguu

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1530.miRNA:9240		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		Contig6954		unknown		n/a		unknown		2		16.955		1		20		69		88		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AAGGAAAAGAGGGAGAGAUA		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1530		144		empty_scaffold						scaffold3128		356		499		agaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguu

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1530.miRNA:9242		empty_scaffold				aucuuuccuucuuuuccuu-a		Contig6954		unknown		n/a		unknown		2		16.95		1		21		67		87		AUCUUUCCUUCUUUUCCUUNA		UGAAGGAAAAGAGGGAGAGAU		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1530		144		empty_scaffold						scaffold3128		356		499		agaucugaagugaucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguu

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1531.miRNA:9246		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		LUSFL1AD-WB-028_F07_12NOV2008_028		RP-L18e; large subunit ribosomal protein L18e		K02883		ko03010 Ribosome (6)		2		23.035		1		20		451		470		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AGGGAAAGGAUGGAAAGAUU		Translation		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1531		132		empty_scaffold						scaffold3128		369		500		ucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguug

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1531.miRNA:9246		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		Contig7264		PPP2R5; protein phosphatase 2 (formerly 2A), regulatory subunit B'		K11584		ko03015 mRNA surveillance pathway (2),ko04113 Meiosis - yeast (1),ko04114 Oocyte meiosis (2),ko04310 Wnt signaling pathway (2),ko04728 Dopaminergic synapse (1)		2		14.282		1		20		428		447		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AAGGCAGAGGAGGAAAGAUU		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1531		132		empty_scaffold						scaffold3128		369		500		ucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguug

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1531.miRNA:9246		empty_scaffold				aaucuuuccuucuuuuccuu-		Contig6954		unknown		n/a		unknown		2		16.955		1		20		69		88		AAUCUUUCCUUCUUUUCCUU		AAGGAAAAGAGGGAGAGAUA		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1531		132		empty_scaffold						scaffold3128		369		500		ucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguug

		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1531.miRNA:9248		empty_scaffold				aucuuuccuucuuuuccuu-a		Contig6954		unknown		n/a		unknown		2		16.95		1		21		67		87		AUCUUUCCUUCUUUUCCUUNA		UGAAGGAAAAGAGGGAGAGAU		Cleavage		scaffold3128.Lu0910.pre-miRNA:1531		132		empty_scaffold						scaffold3128		369		500		ucaacggcuggaaaggaggauguugguuugugccacuaaucuuuccuucuuuuccuuauuuguuauuuucugcugguuuuauuugucucagaaagucgguggcaggucccuacaucuccucuccagccguug

		scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1532.miRNA:9255		empty_scaffold				auuuucuuauuaaaaugguca		LUSTE1AD_Contig1348		unknown		K06963		unknown		2		10.029		1		20		16		35		AUUUUCUUAUUAAAAUGGUC		GACUAAUUUAGUAAGAAAAU		Cleavage		scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1532		470		empty_scaffold						scaffold3133		1		470		auguuucaccauguuaagcccuuccaauaguagccaaaugaaguuaaaaaaacauuguuuaacaugcuaaaauaacaucgaguaauuucauuuuuaacuucguuuggucauuguuuauaaggguuauaguaaugacacuuaauuuuguagucaauuucaacaugcaagucaaauaucagucgauuugaaaauuuaaaaauuuucuuauuaaaauggucaauuuccguagguuaaccccuuuggaaauugacaauuuuuacaugaaaauuaaauuuuuuaaauucgugaauauuugccaugcuuauugguuauaacuaacaauuaagguuccacuaugaguuuaccauguuaagcacuucaaauaauagccaauugaaguucaaaaauaucuuucaacaugcgaaaauaacaccgaguaauuuuauguuuuaacuuuguuuggucauuguuuauagggguuaccauaauga

		scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1533.miRNA:9261		empty_scaffold				auuuucuuauuaaaaugguca		LUSTE1AD_Contig1348		unknown		K06963		unknown		2		10.029		1		20		16		35		AUUUUCUUAUUAAAAUGGUC		GACUAAUUUAGUAAGAAAAU		Cleavage		scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1533		470		empty_scaffold						scaffold3133		1		470		auguuucaccauguuaagcccuuccaauaguagccaaaugaaguuaaaaaaacauuguuuaacaugcuaaaauaacaucgaguaauuucauuuuuaacuucguuuggucauuguuuauaaggguuauaguaaugacacuuaauuuuguagucaauuucaacaugcaagucaaauaucagucgauuugaaaauuuaaaaauuuucuuauuaaaauggucaauuuccguagguuaaccccuuuggaaauugacaauuuuuacaugaaaauuaaauuuuuuaaauucgugaauauuugccaugcuuauugguuauaacuaacaauuaagguuccacuaugaguuuaccauguuaagcacuucaaauaauagccaauugaaguucaaaaauaucuuucaacaugcgaaaauaacaccgaguaauuuuauguuuuaacuuuguuuggucauuguuuauagggguuaccauaauga

		scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1534.miRNA:9267		empty_scaffold				auuuucuuauuaaaaugguca		LUSTE1AD_Contig1348		unknown		K06963		unknown		2		10.029		1		20		16		35		AUUUUCUUAUUAAAAUGGUC		GACUAAUUUAGUAAGAAAAU		Cleavage		scaffold3133.Lu0910.pre-miRNA:1534		470		empty_scaffold						scaffold3133		1		470		auguuucaccauguuaagcccuuccaauaguagccaaaugaaguuaaaaaaacauuguuuaacaugcuaaaauaacaucgaguaauuucauuuuuaacuucguuuggucauuguuuauaaggguuauaguaaugacacuuaauuuuguagucaauuucaacaugcaagucaaauaucagucgauuugaaaauuuaaaaauuuucuuauuaaaauggucaauuuccguagguuaaccccuuuggaaauugacaauuuuuacaugaaaauuaaauuuuuuaaauucgugaauauuugccaugcuuauugguuauaacuaacaauuaagguuccacuaugaguuuaccauguuaagcacuucaaauaauagccaauugaaguucaaaaauaucuuucaacaugcgaaaauaacaccgaguaauuuuauguuuuaacuuuguuuggucauuguuuauagggguuaccauaauga

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1538.miRNA:9283		empty_scaffold				gcacuaugcuuaguuuacaau		Contig5855		unknown		n/a		unknown		2		19.31		1		20		902		921		GCACUAUGCUUAGUUUACAA		UUGUAAAUUAAGCAUACUGC		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1538		484		empty_scaffold						scaffold3253		1264		1747		cauaguggaauagcacuauauuaaggugcacgauacauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcaccuuu

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1538.miRNA:9283		empty_scaffold				gcacuaugcuuaguuuacaau		LUSFL2AD-WB-005_N08_21NOV2008_020		unknown		n/a		unknown		2		18.118		1		21		647		667		GCACUAUGCUUAGUUUACAAU		ACUGUAAAUUAAGCGUAGUGC		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1538		484		empty_scaffold						scaffold3253		1264		1747		cauaguggaauagcacuauauuaaggugcacgauacauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcaccuuu

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1538.miRNA:9284		empty_scaffold				cacuaugcuuaguuuacaaug		LUSFL2AD-WB-005_N08_21NOV2008_020		unknown		n/a		unknown		2		18.277		1		20		647		666		CACUAUGCUUAGUUUACAAU		ACUGUAAAUUAAGCGUAGUG		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1538		484		empty_scaffold						scaffold3253		1264		1747		cauaguggaauagcacuauauuaaggugcacgauacauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcaccuuu

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1541.miRNA:9295		empty_scaffold				gcacuaugcuuaguuuacaau		Contig5855		unknown		n/a		unknown		2		19.31		1		20		902		921		GCACUAUGCUUAGUUUACAA		UUGUAAAUUAAGCAUACUGC		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1541		470		empty_scaffold						scaffold3253		1281		1750		auauuaaggugcacgauacauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcaccuuuaua

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1541.miRNA:9295		empty_scaffold				gcacuaugcuuaguuuacaau		LUSFL2AD-WB-005_N08_21NOV2008_020		unknown		n/a		unknown		2		18.118		1		21		647		667		GCACUAUGCUUAGUUUACAAU		ACUGUAAAUUAAGCGUAGUGC		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1541		470		empty_scaffold						scaffold3253		1281		1750		auauuaaggugcacgauacauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcaccuuuaua

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1541.miRNA:9296		empty_scaffold				cacuaugcuuaguuuacaaug		LUSFL2AD-WB-005_N08_21NOV2008_020		unknown		n/a		unknown		2		18.277		1		20		647		666		CACUAUGCUUAGUUUACAAU		ACUGUAAAUUAAGCGUAGUG		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1541		470		empty_scaffold						scaffold3253		1281		1750		auauuaaggugcacgauacauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcaccuuuaua

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1542.miRNA:9301		empty_scaffold				gcacuaugcuuaguuuacaau		Contig5855		unknown		n/a		unknown		2		19.31		1		20		902		921		GCACUAUGCUUAGUUUACAA		UUGUAAAUUAAGCAUACUGC		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1542		463		empty_scaffold						scaffold3253		1285		1747		uaaggugcacgauacauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcaccuuu

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1542.miRNA:9301		empty_scaffold				gcacuaugcuuaguuuacaau		LUSFL2AD-WB-005_N08_21NOV2008_020		unknown		n/a		unknown		2		18.118		1		21		647		667		GCACUAUGCUUAGUUUACAAU		ACUGUAAAUUAAGCGUAGUGC		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1542		463		empty_scaffold						scaffold3253		1285		1747		uaaggugcacgauacauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcaccuuu

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1542.miRNA:9302		empty_scaffold				cacuaugcuuaguuuacaaug		LUSFL2AD-WB-005_N08_21NOV2008_020		unknown		n/a		unknown		2		18.277		1		20		647		666		CACUAUGCUUAGUUUACAAU		ACUGUAAAUUAAGCGUAGUG		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1542		463		empty_scaffold						scaffold3253		1285		1747		uaaggugcacgauacauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcaccuuu

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1545.miRNA:9314		empty_scaffold				aguggaaauguacuaucgc-a		03-LUSEN1NG-RP-228_C09_05JUN2007_075		unknown		n/a		unknown		2		23.003		1		20		471		490		AGUGGAAAUGUACUAUCGCN		GGUGAUAGUACAUUUCCAUU		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1545		199		empty_scaffold						scaffold3253		1298		1496		acauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugc

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1545.miRNA:9316		empty_scaffold				uaguggaaauguacuaucgc-		03-LUSEN1NG-RP-228_C09_05JUN2007_075		unknown		n/a		unknown		2		23.234		1		20		472		491		UAGUGGAAAUGUACUAUCGC		GUGAUAGUACAUUUCCAUUU		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1545		199		empty_scaffold						scaffold3253		1298		1496		acauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugc

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1546.miRNA:9320		empty_scaffold				aguggaaauguacuaucgc-a		03-LUSEN1NG-RP-228_C09_05JUN2007_075		unknown		n/a		unknown		2		23.003		1		20		471		490		AGUGGAAAUGUACUAUCGCN		GGUGAUAGUACAUUUCCAUU		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1546		199		empty_scaffold						scaffold3253		1298		1496		acauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugc

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1546.miRNA:9322		empty_scaffold				uaguggaaauguacuaucgc-		03-LUSEN1NG-RP-228_C09_05JUN2007_075		unknown		n/a		unknown		2		23.234		1		20		472		491		UAGUGGAAAUGUACUAUCGC		GUGAUAGUACAUUUCCAUUU		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1546		199		empty_scaffold						scaffold3253		1298		1496		acauaguggaaauguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugc

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1547.miRNA:9327		empty_scaffold				agcugcacuguccauggugca		Contig13400		SRPR; signal recognition particle receptor subunit alpha		K13431		ko03060 Protein export (3)		2		16.818		1		21		331		351		AGCUGCACUGUCCAUGGUGCA		UACACCAUGGAAAGUGCAGCU		Translation		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1547		172		empty_scaffold						scaffold3253		1309		1480		auguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaa

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1547.miRNA:9329		empty_scaffold				gcugcacuguccauggugcau		Contig13400		SRPR; signal recognition particle receptor subunit alpha		K13431		ko03060 Protein export (3)		2		16.922		1		21		330		350		GCUGCACUGUCCAUGGUGCAU		GUACACCAUGGAAAGUGCAGC		Translation		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1547		172		empty_scaffold						scaffold3253		1309		1480		auguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaa

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1548.miRNA:9333		empty_scaffold				agcugcacuguccauggugca		Contig13400		SRPR; signal recognition particle receptor subunit alpha		K13431		ko03060 Protein export (3)		2		16.818		1		21		331		351		AGCUGCACUGUCCAUGGUGCA		UACACCAUGGAAAGUGCAGCU		Translation		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1548		172		empty_scaffold						scaffold3253		1309		1480		auguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaa

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1548.miRNA:9335		empty_scaffold				gcugcacuguccauggugcau		Contig13400		SRPR; signal recognition particle receptor subunit alpha		K13431		ko03060 Protein export (3)		2		16.922		1		21		330		350		GCUGCACUGUCCAUGGUGCAU		GUACACCAUGGAAAGUGCAGC		Translation		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1548		172		empty_scaffold						scaffold3253		1309		1480		auguacuaucgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaa

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1549.miRNA:9339		empty_scaffold				aagcugcacuguccauggugc		Contig13400		SRPR; signal recognition particle receptor subunit alpha		K13431		ko03060 Protein export (3)		2		16.662		1		20		333		352		AAGCUGCACUGUCCAUGGUG		CACCAUGGAAAGUGCAGCUC		Translation		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1549		160		empty_scaffold						scaffold3253		1318		1477		cgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuagua

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1549.miRNA:9340		empty_scaffold				agcugcacuguccauggugca		Contig13400		SRPR; signal recognition particle receptor subunit alpha		K13431		ko03060 Protein export (3)		2		16.818		1		21		331		351		AGCUGCACUGUCCAUGGUGCA		UACACCAUGGAAAGUGCAGCU		Translation		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1549		160		empty_scaffold						scaffold3253		1318		1477		cgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuagua

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1549.miRNA:9342		empty_scaffold				gcugcacuguccauggugcau		Contig13400		SRPR; signal recognition particle receptor subunit alpha		K13431		ko03060 Protein export (3)		2		16.922		1		21		330		350		GCUGCACUGUCCAUGGUGCAU		GUACACCAUGGAAAGUGCAGC		Translation		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1549		160		empty_scaffold						scaffold3253		1318		1477		cgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuagua

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1550.miRNA:9348		empty_scaffold				aagcugcacuguccauggugc		Contig13400		SRPR; signal recognition particle receptor subunit alpha		K13431		ko03060 Protein export (3)		2		16.662		1		20		333		352		AAGCUGCACUGUCCAUGGUG		CACCAUGGAAAGUGCAGCUC		Translation		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1550		160		empty_scaffold						scaffold3253		1318		1477		cgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuagua

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1550.miRNA:9349		empty_scaffold				agcugcacuguccauggugca		Contig13400		SRPR; signal recognition particle receptor subunit alpha		K13431		ko03060 Protein export (3)		2		16.818		1		21		331		351		AGCUGCACUGUCCAUGGUGCA		UACACCAUGGAAAGUGCAGCU		Translation		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1550		160		empty_scaffold						scaffold3253		1318		1477		cgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuagua

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1550.miRNA:9351		empty_scaffold				gcugcacuguccauggugcau		Contig13400		SRPR; signal recognition particle receptor subunit alpha		K13431		ko03060 Protein export (3)		2		16.922		1		21		330		350		GCUGCACUGUCCAUGGUGCAU		GUACACCAUGGAAAGUGCAGC		Translation		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1550		160		empty_scaffold						scaffold3253		1318		1477		cgcaagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuagua

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1551.miRNA:9355		empty_scaffold				gcacuaugcuuaguuuacaau		Contig5855		unknown		n/a		unknown		2		19.31		1		20		902		921		GCACUAUGCUUAGUUUACAA		UUGUAAAUUAAGCAUACUGC		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1551		425		empty_scaffold						scaffold3253		1320		1744		caagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcacc

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1551.miRNA:9355		empty_scaffold				gcacuaugcuuaguuuacaau		LUSFL2AD-WB-005_N08_21NOV2008_020		unknown		n/a		unknown		2		18.118		1		21		647		667		GCACUAUGCUUAGUUUACAAU		ACUGUAAAUUAAGCGUAGUGC		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1551		425		empty_scaffold						scaffold3253		1320		1744		caagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcacc

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1551.miRNA:9356		empty_scaffold				cacuaugcuuaguuuacaaug		LUSFL2AD-WB-005_N08_21NOV2008_020		unknown		n/a		unknown		2		18.277		1		20		647		666		CACUAUGCUUAGUUUACAAU		ACUGUAAAUUAAGCGUAGUG		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1551		425		empty_scaffold						scaffold3253		1320		1744		caagcugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcacc

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1552.miRNA:9361		empty_scaffold				gcacuaugcuuaguuuacaau		Contig5855		unknown		n/a		unknown		2		19.31		1		20		902		921		GCACUAUGCUUAGUUUACAA		UUGUAAAUUAAGCAUACUGC		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1552		421		empty_scaffold						scaffold3253		1324		1744		cugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcacc

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1552.miRNA:9361		empty_scaffold				gcacuaugcuuaguuuacaau		LUSFL2AD-WB-005_N08_21NOV2008_020		unknown		n/a		unknown		2		18.118		1		21		647		667		GCACUAUGCUUAGUUUACAAU		ACUGUAAAUUAAGCGUAGUGC		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1552		421		empty_scaffold						scaffold3253		1324		1744		cugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcacc

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1552.miRNA:9362		empty_scaffold				cacuaugcuuaguuuacaaug		LUSFL2AD-WB-005_N08_21NOV2008_020		unknown		n/a		unknown		2		18.277		1		20		647		666		CACUAUGCUUAGUUUACAAU		ACUGUAAAUUAAGCGUAGUG		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1552		421		empty_scaffold						scaffold3253		1324		1744		cugcacuguccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcacc

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1553.miRNA:9367		empty_scaffold				gcacuaugcuuaguuuacaau		Contig5855		unknown		n/a		unknown		2		19.31		1		20		902		921		GCACUAUGCUUAGUUUACAA		UUGUAAAUUAAGCAUACUGC		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1553		414		empty_scaffold						scaffold3253		1331		1744		guccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcacc

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1553.miRNA:9367		empty_scaffold				gcacuaugcuuaguuuacaau		LUSFL2AD-WB-005_N08_21NOV2008_020		unknown		n/a		unknown		2		18.118		1		21		647		667		GCACUAUGCUUAGUUUACAAU		ACUGUAAAUUAAGCGUAGUGC		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1553		414		empty_scaffold						scaffold3253		1331		1744		guccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcacc

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1553.miRNA:9368		empty_scaffold				cacuaugcuuaguuuacaaug		LUSFL2AD-WB-005_N08_21NOV2008_020		unknown		n/a		unknown		2		18.277		1		20		647		666		CACUAUGCUUAGUUUACAAU		ACUGUAAAUUAAGCGUAGUG		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1553		414		empty_scaffold						scaffold3253		1331		1744		guccauggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcacc

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1554.miRNA:9373		empty_scaffold				gcacuaugcuuaguuuacaau		Contig5855		unknown		n/a		unknown		2		19.31		1		20		902		921		GCACUAUGCUUAGUUUACAA		UUGUAAAUUAAGCAUACUGC		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1554		409		empty_scaffold						scaffold3253		1337		1745		ggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcaccu

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1554.miRNA:9373		empty_scaffold				gcacuaugcuuaguuuacaau		LUSFL2AD-WB-005_N08_21NOV2008_020		unknown		n/a		unknown		2		18.118		1		21		647		667		GCACUAUGCUUAGUUUACAAU		ACUGUAAAUUAAGCGUAGUGC		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1554		409		empty_scaffold						scaffold3253		1337		1745		ggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcaccu

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1554.miRNA:9374		empty_scaffold				cacuaugcuuaguuuacaaug		LUSFL2AD-WB-005_N08_21NOV2008_020		unknown		n/a		unknown		2		18.277		1		20		647		666		CACUAUGCUUAGUUUACAAU		ACUGUAAAUUAAGCGUAGUG		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1554		409		empty_scaffold						scaffold3253		1337		1745		ggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcaccu

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1555.miRNA:9379		empty_scaffold				gcacuaugcuuaguuuacaau		Contig5855		unknown		n/a		unknown		2		19.31		1		20		902		921		GCACUAUGCUUAGUUUACAA		UUGUAAAUUAAGCAUACUGC		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1555		409		empty_scaffold						scaffold3253		1337		1745		ggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcaccu

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1555.miRNA:9379		empty_scaffold				gcacuaugcuuaguuuacaau		LUSFL2AD-WB-005_N08_21NOV2008_020		unknown		n/a		unknown		2		18.118		1		21		647		667		GCACUAUGCUUAGUUUACAAU		ACUGUAAAUUAAGCGUAGUGC		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1555		409		empty_scaffold						scaffold3253		1337		1745		ggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcaccu

		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1555.miRNA:9380		empty_scaffold				cacuaugcuuaguuuacaaug		LUSFL2AD-WB-005_N08_21NOV2008_020		unknown		n/a		unknown		2		18.277		1		20		647		666		CACUAUGCUUAGUUUACAAU		ACUGUAAAUUAAGCGUAGUG		Cleavage		scaffold3253.Lu0910.pre-miRNA:1555		409		empty_scaffold						scaffold3253		1337		1745		ggugcaugguggaaguaucucauaccaaaguugcacuaugcuuaguuuacaauggaagugcacuacaccaugaugcauggugaaugguugaacuacaucauucgaaugugcaccauggaccauggaccgugcaccuuaguacaauacauuuccacuaugcauuaugcaccuauguauagugccauuugacuaugcuuagugcaccuugcaacuuaguacgaugcacuugcauuaugcaccuugcacauuagaaugauguauuuccaccauucacaaugcaccgugcacuaugauauggugcacuuucaucaugcacuauacacagugcgaguugguacgauguaguucgacuaugcaacauggacugugcaccuuauuacagugcauuuccauuaugaacagugcaccu

		scaffold3284.Lu0910.pre-miRNA:1556.miRNA:9385		empty_scaffold				uuuuucuuaauuauuaaguua		LUSGC1NG-RP-232_H03_02APR2007_017		unknown		n/a		unknown		2		22.691		1		20		559		578		UUUUUCUUAAUUAUUAAGUU		CACUUAAAAAUUAAGAAAAA		Cleavage		scaffold3284.Lu0910.pre-miRNA:1556		224		empty_scaffold						scaffold3284		285		508		aaauuuuguauuuaucuuuuuuucuuaauuauuaaguuaauuccggcugggacggaaacgggcgccggcgaacgcuugugacagccaacaauuuuauuuauccauccuaagcuagaugaucggcagccggcaggaauggguggcuggugauggaaagccggcgaugagaguuuauuugagauaauaauuaagaaaaaaaaauuuuagauuuauauauuuaauua

		scaffold3284.Lu0910.pre-miRNA:1556.miRNA:9386		empty_scaffold				uuuuuucuuaauuauuaaguu		LUSGC1NG-RP-232_H03_02APR2007_017		unknown		n/a		unknown		1		23.293		1		20		560		579		UUUUUUCUUAAUUAUUAAGU		ACUUAAAAAUUAAGAAAAAA		Cleavage		scaffold3284.Lu0910.pre-miRNA:1556		224		empty_scaffold						scaffold3284		285		508		aaauuuuguauuuaucuuuuuuucuuaauuauuaaguuaauuccggcugggacggaaacgggcgccggcgaacgcuugugacagccaacaauuuuauuuauccauccuaagcuagaugaucggcagccggcaggaauggguggcuggugauggaaagccggcgaugagaguuuauuugagauaauaauuaagaaaaaaaaauuuuagauuuauauauuuaauua

		scaffold3284.Lu0910.pre-miRNA:1556.miRNA:9387		empty_scaffold				-uuuuuucuuaauuauuaagu		LUSGC1NG-RP-232_H03_02APR2007_017		unknown		n/a		unknown		2		23.398		1		21		560		580		NUUUUUUCUUAAUUAUUAAGU		ACUUAAAAAUUAAGAAAAAAC		Cleavage		scaffold3284.Lu0910.pre-miRNA:1556		224		empty_scaffold						scaffold3284		285		508		aaauuuuguauuuaucuuuuuuucuuaauuauuaaguuaauuccggcugggacggaaacgggcgccggcgaacgcuugugacagccaacaauuuuauuuauccauccuaagcuagaugaucggcagccggcaggaauggguggcuggugauggaaagccggcgaugagaguuuauuugagauaauaauuaagaaaaaaaaauuuuagauuuauauauuuaauua

		scaffold3335.Lu0910.pre-miRNA:1600.miRNA:9643		empty_scaffold				gguauagguuauuuuucuuua		LUSTE1NG-RP-161_D04_10FEB2007_026		unknown		n/a		unknown		2		7.438		1		20		48		67		GGUAUAGGUUAUUUUUCUUU		GAAUAAAAAUAACCUAUGCC		Cleavage		scaffold3335.Lu0910.pre-miRNA:1600		178		empty_scaffold						scaffold3335		310		487		aggguugccggguauagguuauuuuucuuuagaguuuauagaaacuggauguguauccgcacuauccaaggggugaguuuauuguguacuaguuucauguuuagguuucaugcacuuaaacugauaugauuguacaugaaauuugagucucucgacuccaauuugaaauugauccuuu

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1604.miRNA:9650		empty_scaffold				auaaaagaauguaaaugaaga		LUSST4AD-T3-032_E19_15SEP2009_076		unknown		K08869		unknown		2		11.983		1		20		293		312		AUAAAAGAAUGUAAAUGAAG		UUUCAUUUACAUUCUUUUUU		Cleavage		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1604		277		empty_scaffold						scaffold3363		724		1000		ggagcaaggauuuuacucuauauguuacguuuggcaaacaaaaucaagauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaaucauaauucuugaugcc

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1604.miRNA:9651		empty_scaffold				uuauaaaagaauguaaaugaa		Contig10349		unknown		n/a		unknown		2		14.476		1		20		527		546		UUAUAAAAGAAUGUAAAUGA		UUAUUAACAUUCUUUUGUAA		Cleavage		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1604		277		empty_scaffold						scaffold3363		724		1000		ggagcaaggauuuuacucuauauguuacguuuggcaaacaaaaucaagauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaaucauaauucuugaugcc

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1604.miRNA:9651		empty_scaffold				uuauaaaagaauguaaaugaa		LUSTE1AD-RP-277_M03_21MAY2008_004		unknown		n/a		unknown		2		15.473		1		20		32		51		UUAUAAAAGAAUGUAAAUGA		UUAUUAACAUUCUUUUGUAA		Cleavage		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1604		277		empty_scaffold						scaffold3363		724		1000		ggagcaaggauuuuacucuauauguuacguuuggcaaacaaaaucaagauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaaucauaauucuugaugcc

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1604.miRNA:9652		empty_scaffold				uauaaaagaauguaaaugaag		LUSST4AD-T3-032_E19_15SEP2009_076		unknown		K08869		unknown		2		12.488		1		21		293		313		UAUAAAAGAAUGUAAAUGAAG		UUUCAUUUACAUUCUUUUUUG		Cleavage		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1604		277		empty_scaffold						scaffold3363		724		1000		ggagcaaggauuuuacucuauauguuacguuuggcaaacaaaaucaagauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaaucauaauucuugaugcc

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1604.miRNA:9652		empty_scaffold				uauaaaagaauguaaaugaag		Contig2045		unknown		n/a		unknown		2		10.302		1		21		1291		1311		UAUAAAAGAAUGUAAAUGAAG		UUUUAUUUAUAUCCUUUUAUA		Translation		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1604		277		empty_scaffold						scaffold3363		724		1000		ggagcaaggauuuuacucuauauguuacguuuggcaaacaaaaucaagauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaaucauaauucuugaugcc

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1604.miRNA:9654		empty_scaffold				aaagaauguaaaugaagagau		LUSGE1NG-RP-145_G10_03APR2007_068		unknown		n/a		unknown		2		15.659		1		21		8		28		AAAGAAUGUAAAUGAAGAGAU		AUCUUUUCAUUCACAUUUUUU		Translation		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1604		277		empty_scaffold						scaffold3363		724		1000		ggagcaaggauuuuacucuauauguuacguuuggcaaacaaaaucaagauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaaucauaauucuugaugcc

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1604.miRNA:9655		empty_scaffold				aaaagaauguaaaugaagaga		Contig10679		unknown		K09533		unknown		2		7.497		1		20		62		81		AAAAGAAUGUAAAUGAAGAG		UUCUUUAAUUACAUUCUUUU		Cleavage		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1604		277		empty_scaffold						scaffold3363		724		1000		ggagcaaggauuuuacucuauauguuacguuuggcaaacaaaaucaagauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaaucauaauucuugaugcc

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1604.miRNA:9655		empty_scaffold				aaaagaauguaaaugaagaga		LUSGE1NG-RP-145_G10_03APR2007_068		unknown		n/a		unknown		2		15.659		1		21		9		29		AAAAGAAUGUAAAUGAAGAGA		UCUUUUCAUUCACAUUUUUUU		Translation		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1604		277		empty_scaffold						scaffold3363		724		1000		ggagcaaggauuuuacucuauauguuacguuuggcaaacaaaaucaagauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaaucauaauucuugaugcc

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:9680		empty_scaffold				auaaaagaauguaaaugaaga		LUSST4AD-T3-032_E19_15SEP2009_076		unknown		K08869		unknown		2		11.983		1		20		293		312		AUAAAAGAAUGUAAAUGAAG		UUUCAUUUACAUUCUUUUUU		Cleavage		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607		234		empty_scaffold						scaffold3363		765		998		aaucaagauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaaucauaauucuugaug

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:9681		empty_scaffold				uuauaaaagaauguaaaugaa		Contig10349		unknown		n/a		unknown		2		14.476		1		20		527		546		UUAUAAAAGAAUGUAAAUGA		UUAUUAACAUUCUUUUGUAA		Cleavage		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607		234		empty_scaffold						scaffold3363		765		998		aaucaagauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaaucauaauucuugaug

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:9681		empty_scaffold				uuauaaaagaauguaaaugaa		LUSTE1AD-RP-277_M03_21MAY2008_004		unknown		n/a		unknown		2		15.473		1		20		32		51		UUAUAAAAGAAUGUAAAUGA		UUAUUAACAUUCUUUUGUAA		Cleavage		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607		234		empty_scaffold						scaffold3363		765		998		aaucaagauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaaucauaauucuugaug

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:9682		empty_scaffold				uauaaaagaauguaaaugaag		LUSST4AD-T3-032_E19_15SEP2009_076		unknown		K08869		unknown		2		12.488		1		21		293		313		UAUAAAAGAAUGUAAAUGAAG		UUUCAUUUACAUUCUUUUUUG		Cleavage		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607		234		empty_scaffold						scaffold3363		765		998		aaucaagauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaaucauaauucuugaug

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:9682		empty_scaffold				uauaaaagaauguaaaugaag		Contig2045		unknown		n/a		unknown		2		10.302		1		21		1291		1311		UAUAAAAGAAUGUAAAUGAAG		UUUUAUUUAUAUCCUUUUAUA		Translation		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607		234		empty_scaffold						scaffold3363		765		998		aaucaagauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaaucauaauucuugaug

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:9684		empty_scaffold				aaagaauguaaaugaagagau		LUSGE1NG-RP-145_G10_03APR2007_068		unknown		n/a		unknown		2		15.659		1		21		8		28		AAAGAAUGUAAAUGAAGAGAU		AUCUUUUCAUUCACAUUUUUU		Translation		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607		234		empty_scaffold						scaffold3363		765		998		aaucaagauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaaucauaauucuugaug

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:9685		empty_scaffold				aaaagaauguaaaugaagaga		Contig10679		unknown		K09533		unknown		2		7.497		1		20		62		81		AAAAGAAUGUAAAUGAAGAG		UUCUUUAAUUACAUUCUUUU		Cleavage		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607		234		empty_scaffold						scaffold3363		765		998		aaucaagauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaaucauaauucuugaug

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:9685		empty_scaffold				aaaagaauguaaaugaagaga		LUSGE1NG-RP-145_G10_03APR2007_068		unknown		n/a		unknown		2		15.659		1		21		9		29		AAAAGAAUGUAAAUGAAGAGA		UCUUUUCAUUCACAUUUUUUU		Translation		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607		234		empty_scaffold						scaffold3363		765		998		aaucaagauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaaucauaauucuugaug

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:9686		empty_scaffold				aauguaaaugaagagauauaa		Contig13100		unknown		n/a		unknown		2		5.661		1		20		163		182		AAUGUAAAUGAAGAGAUAUA		UCUAUCUCUUUGUUUACAUU		Cleavage		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1607		234		empty_scaffold						scaffold3363		765		998		aaucaagauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaaucauaauucuugaug

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1608.miRNA:9689		empty_scaffold				auaaaagaauguaaaugaaga		LUSST4AD-T3-032_E19_15SEP2009_076		unknown		K08869		unknown		2		11.983		1		20		293		312		AUAAAAGAAUGUAAAUGAAG		UUUCAUUUACAUUCUUUUUU		Cleavage		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1608		217		empty_scaffold						scaffold3363		770		986		agauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaauca

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1608.miRNA:9690		empty_scaffold				uuauaaaagaauguaaaugaa		Contig10349		unknown		n/a		unknown		2		14.476		1		20		527		546		UUAUAAAAGAAUGUAAAUGA		UUAUUAACAUUCUUUUGUAA		Cleavage		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1608		217		empty_scaffold						scaffold3363		770		986		agauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaauca

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1608.miRNA:9690		empty_scaffold				uuauaaaagaauguaaaugaa		LUSTE1AD-RP-277_M03_21MAY2008_004		unknown		n/a		unknown		2		15.473		1		20		32		51		UUAUAAAAGAAUGUAAAUGA		UUAUUAACAUUCUUUUGUAA		Cleavage		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1608		217		empty_scaffold						scaffold3363		770		986		agauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaauca

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1608.miRNA:9691		empty_scaffold				uauaaaagaauguaaaugaag		LUSST4AD-T3-032_E19_15SEP2009_076		unknown		K08869		unknown		2		12.488		1		21		293		313		UAUAAAAGAAUGUAAAUGAAG		UUUCAUUUACAUUCUUUUUUG		Cleavage		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1608		217		empty_scaffold						scaffold3363		770		986		agauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaauca

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1608.miRNA:9691		empty_scaffold				uauaaaagaauguaaaugaag		Contig2045		unknown		n/a		unknown		2		10.302		1		21		1291		1311		UAUAAAAGAAUGUAAAUGAAG		UUUUAUUUAUAUCCUUUUAUA		Translation		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1608		217		empty_scaffold						scaffold3363		770		986		agauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaauca

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1608.miRNA:9693		empty_scaffold				aaagaauguaaaugaagagau		LUSGE1NG-RP-145_G10_03APR2007_068		unknown		n/a		unknown		2		15.659		1		21		8		28		AAAGAAUGUAAAUGAAGAGAU		AUCUUUUCAUUCACAUUUUUU		Translation		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1608		217		empty_scaffold						scaffold3363		770		986		agauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaauca

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1608.miRNA:9694		empty_scaffold				aaaagaauguaaaugaagaga		Contig10679		unknown		K09533		unknown		2		7.497		1		20		62		81		AAAAGAAUGUAAAUGAAGAG		UUCUUUAAUUACAUUCUUUU		Cleavage		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1608		217		empty_scaffold						scaffold3363		770		986		agauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaauca

		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1608.miRNA:9694		empty_scaffold				aaaagaauguaaaugaagaga		LUSGE1NG-RP-145_G10_03APR2007_068		unknown		n/a		unknown		2		15.659		1		21		9		29		AAAAGAAUGUAAAUGAAGAGA		UCUUUUCAUUCACAUUUUUUU		Translation		scaffold3363.Lu0910.pre-miRNA:1608		217		empty_scaffold						scaffold3363		770		986		agauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaauca

		scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1609.miRNA:9700		empty_scaffold				uuaaagauaaugacuaauugg		Contig2058		unknown		n/a		unknown		1.5		10.649		1		20		199		218		UUAAAGAUAAUGACUAAUUG		CAAUUAGUUAUUGUCUUUGA		Cleavage		scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1609		252		empty_scaffold						scaffold3367		274		525		cgguaacauaauaauauaguggugcacugguacacuaggaugauuuuaagauacacaccauguaauaaaaugauaaccuguuaauuaacugguuaaagauaaugacuaauuggauaauaauaaauaacguuacggguuuaauuaguaucucaauuuaugauuaacucucacacucaugucucuuuggacauuuguggagccaaucuauuagguacuaaaacuaguaccuaguagagcucgagucgaaggaua

		scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1610.miRNA:9706		empty_scaffold				uuaaagauaaugacuaauugg		Contig2058		unknown		n/a		unknown		1.5		10.649		1		20		199		218		UUAAAGAUAAUGACUAAUUG		CAAUUAGUUAUUGUCUUUGA		Cleavage		scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1610		217		empty_scaffold						scaffold3367		309		525		uaggaugauuuuaagauacacaccauguaauaaaaugauaaccuguuaauuaacugguuaaagauaaugacuaauuggauaauaauaaauaacguuacggguuuaauuaguaucucaauuuaugauuaacucucacacucaugucucuuuggacauuuguggagccaaucuauuagguacuaaaacuaguaccuaguagagcucgagucgaaggaua

		scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1611.miRNA:9712		empty_scaffold				uuaaagauaaugacuaauugg		Contig2058		unknown		n/a		unknown		1.5		10.649		1		20		199		218		UUAAAGAUAAUGACUAAUUG		CAAUUAGUUAUUGUCUUUGA		Cleavage		scaffold3367.Lu0910.pre-miRNA:1611		173		empty_scaffold						scaffold3367		353		525		guuaauuaacugguuaaagauaaugacuaauuggauaauaauaaauaacguuacggguuuaauuaguaucucaauuuaugauuaacucucacacucaugucucuuuggacauuuguggagccaaucuauuagguacuaaaacuaguaccuaguagagcucgagucgaaggaua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1616.miRNA:9737		empty_scaffold				aaauauuagccaauaugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1616		370		empty_scaffold						scaffold3375		1107		1476		auuucaucauugucaccccucuaaauaaugacaaaaaguuguuaaaaagcaauuuuacucacuguuauuuuaacauguugaaauaucuuuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1616.miRNA:9741		empty_scaffold				caaauauuagccaauaugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1616		370		empty_scaffold						scaffold3375		1107		1476		auuucaucauugucaccccucuaaauaaugacaaaaaguuguuaaaaagcaauuuuacucacuguuauuuuaacauguugaaauaucuuuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1616.miRNA:9742		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauaugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUAUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1616		370		empty_scaffold						scaffold3375		1107		1476		auuucaucauugucaccccucuaaauaaugacaaaaaguuguuaaaaagcaauuuuacucacuguuauuuuaacauguugaaauaucuuuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1617.miRNA:9743		empty_scaffold				aaauauuagccaauaugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1617		353		empty_scaffold						scaffold3375		1112		1464		aucauugucaccccucuaaauaaugacaaaaaguuguuaaaaagcaauuuuacucacuguuauuuuaacauguugaaauaucuuuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugac

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1617.miRNA:9746		empty_scaffold				caaauauuagccaauaugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1617		353		empty_scaffold						scaffold3375		1112		1464		aucauugucaccccucuaaauaaugacaaaaaguuguuaaaaagcaauuuuacucacuguuauuuuaacauguugaaauaucuuuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugac

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1617.miRNA:9747		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauaugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUAUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1617		353		empty_scaffold						scaffold3375		1112		1464		aucauugucaccccucuaaauaaugacaaaaaguuguuaaaaagcaauuuuacucacuguuauuuuaacauguugaaauaucuuuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugac

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1619.miRNA:9755		empty_scaffold				aaauauuagccaauaugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1619		355		empty_scaffold						scaffold3375		1122		1476		ccccucuaaauaaugacaaaaaguuguuaaaaagcaauuuuacucacuguuauuuuaacauguugaaauaucuuuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1619.miRNA:9758		empty_scaffold				caaauauuagccaauaugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1619		355		empty_scaffold						scaffold3375		1122		1476		ccccucuaaauaaugacaaaaaguuguuaaaaagcaauuuuacucacuguuauuuuaacauguugaaauaucuuuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1619.miRNA:9759		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauaugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUAUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1619		355		empty_scaffold						scaffold3375		1122		1476		ccccucuaaauaaugacaaaaaguuguuaaaaagcaauuuuacucacuguuauuuuaacauguugaaauaucuuuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1620.miRNA:9761		empty_scaffold				aaauauuagccaauaugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1620		307		empty_scaffold						scaffold3375		1173		1479		auuuuaacauguugaaauaucuuuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguuaaaa

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1620.miRNA:9765		empty_scaffold				caaauauuagccaauaugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1620		307		empty_scaffold						scaffold3375		1173		1479		auuuuaacauguugaaauaucuuuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguuaaaa

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1620.miRNA:9766		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauaugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUAUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1620		307		empty_scaffold						scaffold3375		1173		1479		auuuuaacauguugaaauaucuuuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguuaaaa

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1621.miRNA:9767		empty_scaffold				aaauauuagccaauaugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1621		297		empty_scaffold						scaffold3375		1183		1479		guugaaauaucuuuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguuaaaa

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1621.miRNA:9771		empty_scaffold				caaauauuagccaauaugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1621		297		empty_scaffold						scaffold3375		1183		1479		guugaaauaucuuuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguuaaaa

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1621.miRNA:9772		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauaugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUAUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1621		297		empty_scaffold						scaffold3375		1183		1479		guugaaauaucuuuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguuaaaa

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1622.miRNA:9773		empty_scaffold				aaauauuagccaauaugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1622		285		empty_scaffold						scaffold3375		1195		1479		uuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguuaaaa

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1622.miRNA:9777		empty_scaffold				caaauauuagccaauaugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1622		285		empty_scaffold						scaffold3375		1195		1479		uuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguuaaaa

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1622.miRNA:9778		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauaugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUAUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1622		285		empty_scaffold						scaffold3375		1195		1479		uuuuuaacuucauuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguuaaaa

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1623.miRNA:9779		empty_scaffold				aaauauuagccaauaugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1623		274		empty_scaffold						scaffold3375		1206		1479		auuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguuaaaa

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1623.miRNA:9783		empty_scaffold				caaauauuagccaauaugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1623		274		empty_scaffold						scaffold3375		1206		1479		auuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguuaaaa

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1623.miRNA:9784		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauaugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUAUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1623		274		empty_scaffold						scaffold3375		1206		1479		auuugacuauuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguuaaaa

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1624.miRNA:9785		empty_scaffold				aaauauuagccaauaugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1624		262		empty_scaffold						scaffold3375		1215		1476		uuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1624.miRNA:9789		empty_scaffold				caaauauuagccaauaugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1624		262		empty_scaffold						scaffold3375		1215		1476		uuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1624.miRNA:9790		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauaugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUAUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1624		262		empty_scaffold						scaffold3375		1215		1476		uuauuucaaggguuaaacauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1625.miRNA:9791		empty_scaffold				aaauauuagccaauaugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1625		245		empty_scaffold						scaffold3375		1232		1476		cauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1625.miRNA:9794		empty_scaffold				caaauauuagccaauaugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1625		245		empty_scaffold						scaffold3375		1232		1476		cauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1625.miRNA:9795		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauaugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUAUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1625		245		empty_scaffold						scaffold3375		1232		1476		cauggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1626.miRNA:9797		empty_scaffold				aaauauuagccaauaugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1626		242		empty_scaffold						scaffold3375		1235		1476		ggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1626.miRNA:9800		empty_scaffold				caaauauuagccaauaugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1626		242		empty_scaffold						scaffold3375		1235		1476		ggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1626.miRNA:9801		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauaugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUAUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1626		242		empty_scaffold						scaffold3375		1235		1476		ggugaagccuuaauuuuuagccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1627.miRNA:9803		empty_scaffold				aaauauuagccaauaugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1627		224		empty_scaffold						scaffold3375		1253		1476		agccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1627.miRNA:9807		empty_scaffold				caaauauuagccaauaugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1627		224		empty_scaffold						scaffold3375		1253		1476		agccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1627.miRNA:9808		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauaugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUAUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1627		224		empty_scaffold						scaffold3375		1253		1476		agccauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1628.miRNA:9809		empty_scaffold				aaauauuagccaauaugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1628		221		empty_scaffold						scaffold3375		1256		1476		cauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1628.miRNA:9814		empty_scaffold				caaauauuagccaauaugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1628		221		empty_scaffold						scaffold3375		1256		1476		cauuaaaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1629.miRNA:9815		empty_scaffold				aaauauuagccaauaugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1629		216		empty_scaffold						scaffold3375		1261		1476		aaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1629.miRNA:9819		empty_scaffold				caaauauuagccaauaugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1629		216		empty_scaffold						scaffold3375		1261		1476		aaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1629.miRNA:9820		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauaugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUAUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1629		216		empty_scaffold						scaffold3375		1261		1476		aaaauaugcauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguuguua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1630.miRNA:9821		empty_scaffold				aaauauuagccaauaugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1630		206		empty_scaffold						scaffold3375		1269		1474		cauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguugu

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1630.miRNA:9823		empty_scaffold				caaauauuagccaauaugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUAUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1630		206		empty_scaffold						scaffold3375		1269		1474		cauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguugu

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1630.miRNA:9824		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauaugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUAUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1630		206		empty_scaffold						scaffold3375		1269		1474		cauuucaaauauuagccaauaugaaaauuuugauuucacgucaaaauugauuaauuuucaaaggggguuaaaccuaaggaaaugagccuuuuucacgugaaaauuucaagauuuucaaaucggcuaauauuugaaauuaauguuugaaauaccgaaacaauaaaguuuguacauggccaccguucuaaauaaugaccaaacguugu

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1634.miRNA:9848		empty_scaffold				aaauuguuauaaauucaaaaa		Contig355		unknown		K11434		unknown		1.5		12.811		1		20		685		704		AAAUUGUUAUAAAUUCAAAA		UUGUGAAUUUGUAACAAUUU		Cleavage		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1634		304		empty_scaffold						scaffold3375		251		554		ucccgaacaaauuguuauaaauucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuaccuuacaucauuugauuuaugacaaauucauauaaaguuagacuaaacgauacaauuuagauucaacaaucacaaguacagaaccucuuauuguccacccuaguuguggcggauacaggggaucucccucgagccucgacccaguauauuuucgaauuuugaaauucgauacuauguaacgguagucaguuaauuaauaaaauaauugaacgaaugagaaaagaaaaaggaaauauagagaaaaaaugcgcaccccauaaaaaguuucuuuucaauuuauaacaauuugucagggaaauagugagagggauaauauuuauagcuuggccuugagcaaggcgacuucauuuuaacaguugaugcgauuaaaaugaucaugauccuua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1634.miRNA:9850		empty_scaffold				aacaaauuguuauaaauucaa		Contig355		unknown		K11434		unknown		2		17.198		1		20		688		707		AACAAAUUGUUAUAAAUUCA		UGAAUUUGUAACAAUUUGAU		Cleavage		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1634		304		empty_scaffold						scaffold3375		251		554		ucccgaacaaauuguuauaaauucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuaccuuacaucauuugauuuaugacaaauucauauaaaguuagacuaaacgauacaauuuagauucaacaaucacaaguacagaaccucuuauuguccacccuaguuguggcggauacaggggaucucccucgagccucgacccaguauauuuucgaauuuugaaauucgauacuauguaacgguagucaguuaauuaauaaaauaauugaacgaaugagaaaagaaaaaggaaauauagagaaaaaaugcgcaccccauaaaaaguuucuuuucaauuuauaacaauuugucagggaaauagugagagggauaauauuuauagcuuggccuugagcaaggcgacuucauuuuaacaguugaugcgauuaaaaugaucaugauccuua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1634.miRNA:9850		empty_scaffold				aacaaauuguuauaaauucaa		Contig12524		unknown		n/a		unknown		2		8.064		1		21		15		35		AACAAAUUGUUAUAAAUUCAA		UUGGAUUUAUUGCAAUUUGUU		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1634		304		empty_scaffold						scaffold3375		251		554		ucccgaacaaauuguuauaaauucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuaccuuacaucauuugauuuaugacaaauucauauaaaguuagacuaaacgauacaauuuagauucaacaaucacaaguacagaaccucuuauuguccacccuaguuguggcggauacaggggaucucccucgagccucgacccaguauauuuucgaauuuugaaauucgauacuauguaacgguagucaguuaauuaauaaaauaauugaacgaaugagaaaagaaaaaggaaauauagagaaaaaaugcgcaccccauaaaaaguuucuuuucaauuuauaacaauuugucagggaaauagugagagggauaauauuuauagcuuggccuugagcaaggcgacuucauuuuaacaguugaugcgauuaaaaugaucaugauccuua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1635.miRNA:9854		empty_scaffold				aaauuguuauaaauucaaaaa		Contig355		unknown		K11434		unknown		1.5		12.811		1		20		685		704		AAAUUGUUAUAAAUUCAAAA		UUGUGAAUUUGUAACAAUUU		Cleavage		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1635		304		empty_scaffold						scaffold3375		251		554		ucccgaacaaauuguuauaaauucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuaccuuacaucauuugauuuaugacaaauucauauaaaguuagacuaaacgauacaauuuagauucaacaaucacaaguacagaaccucuuauuguccacccuaguuguggcggauacaggggaucucccucgagccucgacccaguauauuuucgaauuuugaaauucgauacuauguaacgguagucaguuaauuaauaaaauaauugaacgaaugagaaaagaaaaaggaaauauagagaaaaaaugcgcaccccauaaaaaguuucuuuucaauuuauaacaauuugucagggaaauagugagagggauaauauuuauagcuuggccuugagcaaggcgacuucauuuuaacaguugaugcgauuaaaaugaucaugauccuua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1635.miRNA:9856		empty_scaffold				aacaaauuguuauaaauucaa		Contig355		unknown		K11434		unknown		2		17.198		1		20		688		707		AACAAAUUGUUAUAAAUUCA		UGAAUUUGUAACAAUUUGAU		Cleavage		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1635		304		empty_scaffold						scaffold3375		251		554		ucccgaacaaauuguuauaaauucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuaccuuacaucauuugauuuaugacaaauucauauaaaguuagacuaaacgauacaauuuagauucaacaaucacaaguacagaaccucuuauuguccacccuaguuguggcggauacaggggaucucccucgagccucgacccaguauauuuucgaauuuugaaauucgauacuauguaacgguagucaguuaauuaauaaaauaauugaacgaaugagaaaagaaaaaggaaauauagagaaaaaaugcgcaccccauaaaaaguuucuuuucaauuuauaacaauuugucagggaaauagugagagggauaauauuuauagcuuggccuugagcaaggcgacuucauuuuaacaguugaugcgauuaaaaugaucaugauccuua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1635.miRNA:9856		empty_scaffold				aacaaauuguuauaaauucaa		Contig12524		unknown		n/a		unknown		2		8.064		1		21		15		35		AACAAAUUGUUAUAAAUUCAA		UUGGAUUUAUUGCAAUUUGUU		Translation		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1635		304		empty_scaffold						scaffold3375		251		554		ucccgaacaaauuguuauaaauucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuaccuuacaucauuugauuuaugacaaauucauauaaaguuagacuaaacgauacaauuuagauucaacaaucacaaguacagaaccucuuauuguccacccuaguuguggcggauacaggggaucucccucgagccucgacccaguauauuuucgaauuuugaaauucgauacuauguaacgguagucaguuaauuaauaaaauaauugaacgaaugagaaaagaaaaaggaaauauagagaaaaaaugcgcaccccauaaaaaguuucuuuucaauuuauaacaauuugucagggaaauagugagagggauaauauuuauagcuuggccuugagcaaggcgacuucauuuuaacaguugaugcgauuaaaaugaucaugauccuua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1636.miRNA:9860		empty_scaffold				aaauuguuauaaauucaaaaa		Contig355		unknown		K11434		unknown		1.5		12.811		1		20		685		704		AAAUUGUUAUAAAUUCAAAA		UUGUGAAUUUGUAACAAUUU		Cleavage		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1636		299		empty_scaffold						scaffold3375		256		554		aacaaauuguuauaaauucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuaccuuacaucauuugauuuaugacaaauucauauaaaguuagacuaaacgauacaauuuagauucaacaaucacaaguacagaaccucuuauuguccacccuaguuguggcggauacaggggaucucccucgagccucgacccaguauauuuucgaauuuugaaauucgauacuauguaacgguagucaguuaauuaauaaaauaauugaacgaaugagaaaagaaaaaggaaauauagagaaaaaaugcgcaccccauaaaaaguuucuuuucaauuuauaacaauuugucagggaaauagugagagggauaauauuuauagcuuggccuugagcaaggcgacuucauuuuaacaguugaugcgauuaaaaugaucaugauccuua

		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1637.miRNA:9866		empty_scaffold				aaauuguuauaaauucaaaaa		Contig355		unknown		K11434		unknown		1.5		12.811		1		20		685		704		AAAUUGUUAUAAAUUCAAAA		UUGUGAAUUUGUAACAAUUU		Cleavage		scaffold3375.Lu0910.pre-miRNA:1637		299		empty_scaffold						scaffold3375		256		554		aacaaauuguuauaaauucaaaaaaaaaauuuuauggggugcgcauuguuucucuauuuuuccuuuuucuuuucucauuccuuaaauuauuuuauucguuaaccgauuaccuuacaucauuugauuuaugacaaauucauauaaaguuagacuaaacgauacaauuuagauucaacaaucacaaguacagaaccucuuauuguccacccuaguuguggcggauacaggggaucucccucgagccucgacccaguauauuuucgaauuuugaaauucgauacuauguaacgguagucaguuaauuaauaaaauaauugaacgaaugagaaaagaaaaaggaaauauagagaaaaaaugcgcaccccauaaaaaguuucuuuucaauuuauaacaauuugucagggaaauagugagagggauaauauuuauagcuuggccuugagcaaggcgacuucauuuuaacaguugaugcgauuaaaaugaucaugauccuua

		scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1646.miRNA:9918		empty_scaffold				caugcauguaaaauauuagcc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1		18.87		1		21		411		431		CAUGCAUGUAAAAUAUUAGCC		GGCUAAUAUCUUACAUGCAUG		Cleavage		scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1646		201		empty_scaffold						scaffold3441		296		496		aggguuugacauugugaaacucaauucauugccauuuccucaugcauguaaaauauuagccaaugugaauuuuuuuaauuauaauguaaaaaauggucaauuucuauagggguuaccuauggaauucaaccauguugacaugaaauucgagauguccuaagauucggcuaauaauuuauaugcauguuggaaauagguaaa

		scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1646.miRNA:9919		empty_scaffold				-caugcauguaaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		NCAUGCAUGUAAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Cleavage		scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1646		201		empty_scaffold						scaffold3441		296		496		aggguuugacauugugaaacucaauucauugccauuuccucaugcauguaaaauauuagccaaugugaauuuuuuuaauuauaauguaaaaaauggucaauuucuauagggguuaccuauggaauucaaccauguugacaugaaauucgagauguccuaagauucggcuaauaauuuauaugcauguuggaaauagguaaa

		scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1647.miRNA:9924		empty_scaffold				caugcauguaaaauauuagcc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1		18.87		1		21		411		431		CAUGCAUGUAAAAUAUUAGCC		GGCUAAUAUCUUACAUGCAUG		Cleavage		scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1647		199		empty_scaffold						scaffold3441		302		500		ugacauugugaaacucaauucauugccauuuccucaugcauguaaaauauuagccaaugugaauuuuuuuaauuauaauguaaaaaauggucaauuucuauagggguuaccuauggaauucaaccauguugacaugaaauucgagauguccuaagauucggcuaauaauuuauaugcauguuggaaauagguaaaaguu

		scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1647.miRNA:9925		empty_scaffold				-caugcauguaaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		NCAUGCAUGUAAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Cleavage		scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1647		199		empty_scaffold						scaffold3441		302		500		ugacauugugaaacucaauucauugccauuuccucaugcauguaaaauauuagccaaugugaauuuuuuuaauuauaauguaaaaaauggucaauuucuauagggguuaccuauggaauucaaccauguugacaugaaauucgagauguccuaagauucggcuaauaauuuauaugcauguuggaaauagguaaaaguu

		scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1648.miRNA:9930		empty_scaffold				caugcauguaaaauauuagcc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1		18.87		1		21		411		431		CAUGCAUGUAAAAUAUUAGCC		GGCUAAUAUCUUACAUGCAUG		Cleavage		scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1648		199		empty_scaffold						scaffold3441		302		500		ugacauugugaaacucaauucauugccauuuccucaugcauguaaaauauuagccaaugugaauuuuuuuaauuauaauguaaaaaauggucaauuucuauagggguuaccuauggaauucaaccauguugacaugaaauucgagauguccuaagauucggcuaauaauuuauaugcauguuggaaauagguaaaaguu

		scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1648.miRNA:9931		empty_scaffold				-caugcauguaaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		NCAUGCAUGUAAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Cleavage		scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1648		199		empty_scaffold						scaffold3441		302		500		ugacauugugaaacucaauucauugccauuuccucaugcauguaaaauauuagccaaugugaauuuuuuuaauuauaauguaaaaaauggucaauuucuauagggguuaccuauggaauucaaccauguugacaugaaauucgagauguccuaagauucggcuaauaauuuauaugcauguuggaaauagguaaaaguu

		scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1649.miRNA:9936		empty_scaffold				caugcauguaaaauauuagcc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1		18.87		1		21		411		431		CAUGCAUGUAAAAUAUUAGCC		GGCUAAUAUCUUACAUGCAUG		Cleavage		scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1649		188		empty_scaffold						scaffold3441		308		495		ugugaaacucaauucauugccauuuccucaugcauguaaaauauuagccaaugugaauuuuuuuaauuauaauguaaaaaauggucaauuucuauagggguuaccuauggaauucaaccauguugacaugaaauucgagauguccuaagauucggcuaauaauuuauaugcauguuggaaauagguaa

		scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1649.miRNA:9937		empty_scaffold				-caugcauguaaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		NCAUGCAUGUAAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Cleavage		scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1649		188		empty_scaffold						scaffold3441		308		495		ugugaaacucaauucauugccauuuccucaugcauguaaaauauuagccaaugugaauuuuuuuaauuauaauguaaaaaauggucaauuucuauagggguuaccuauggaauucaaccauguugacaugaaauucgagauguccuaagauucggcuaauaauuuauaugcauguuggaaauagguaa

		scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1650.miRNA:9942		empty_scaffold				caugcauguaaaauauuagcc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1		18.87		1		21		411		431		CAUGCAUGUAAAAUAUUAGCC		GGCUAAUAUCUUACAUGCAUG		Cleavage		scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1650		174		empty_scaffold						scaffold3441		323		496		auugccauuuccucaugcauguaaaauauuagccaaugugaauuuuuuuaauuauaauguaaaaaauggucaauuucuauagggguuaccuauggaauucaaccauguugacaugaaauucgagauguccuaagauucggcuaauaauuuauaugcauguuggaaauagguaaa

		scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1650.miRNA:9943		empty_scaffold				-caugcauguaaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		NCAUGCAUGUAAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Cleavage		scaffold3441.Lu0910.pre-miRNA:1650		174		empty_scaffold						scaffold3441		323		496		auugccauuuccucaugcauguaaaauauuagccaaugugaauuuuuuuaauuauaauguaaaaaauggucaauuucuauagggguuaccuauggaauucaaccauguugacaugaaauucgagauguccuaagauucggcuaauaauuuauaugcauguuggaaauagguaaa

		scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1655.miRNA:9970		empty_scaffold				auauuagcuaauuuggaaaau		Contig8039		unknown		n/a		unknown		2		18.148		1		21		371		391		AUAUUAGCUAAUUUGGAAAAU		GUUUGCCAGAUUAGCUAAUGU		Cleavage		scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1655		497		empty_scaffold						scaffold3461		1		497		uuggaaacgacuaaaaaucaaguuucacguugguaguccauguaaacaaaggccacgaagaaguuaaaaaucaaauuuauuccuuguuauuuuagcguuuuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaaaugcagaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuccuaacaugcauguaagauauuagcuaauuuggaaaauuucaauuuucaugucaaaauucgacaauuuccaaagggguuaaccuaugaaaaugagccauuuugacccgaaaauuuaauuuuuuucaaauugacuaacauuugugauguauguuggauauagcuaaaagucaaguuuuacgauaauaacccauguaaacaauggccagaugaaguuaaaaaucaaauuuacucgauauuauuuuagcauguugaaaaauauuuuuaaauuuauuuggcuauuauuugaaggacagaacauggcgaaaccucaguuuuuagccau

		scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1655.miRNA:9974		empty_scaffold				agauauuagcuaauuuggaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AGAUAUUAGCUAAUUUGGAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1655		497		empty_scaffold						scaffold3461		1		497		uuggaaacgacuaaaaaucaaguuucacguugguaguccauguaaacaaaggccacgaagaaguuaaaaaucaaauuuauuccuuguuauuuuagcguuuuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaaaugcagaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuccuaacaugcauguaagauauuagcuaauuuggaaaauuucaauuuucaugucaaaauucgacaauuuccaaagggguuaaccuaugaaaaugagccauuuugacccgaaaauuuaauuuuuuucaaauugacuaacauuugugauguauguuggauauagcuaaaagucaaguuuuacgauaauaacccauguaaacaauggccagaugaaguuaaaaaucaaauuuacucgauauuauuuuagcauguugaaaaauauuuuuaaauuuauuuggcuauuauuugaaggacagaacauggcgaaaccucaguuuuuagccau

		scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1655.miRNA:9975		empty_scaffold				gauauuagcuaauuuggaaaa		Contig13494		CUL1; cullin 1		K03347		ko04111 Cell cycle - yeast (2),ko04350 TGF-beta signaling pathway (1),ko04710 Circadian rhythm - mammal (1),ko04110 Cell cycle (2),ko04114 Oocyte meiosis (2),ko04120 Ubiquitin mediated proteolysis (2),ko04141 Protein processing in endoplasmic reticulum (3),ko04310 Wnt signaling pathway (2),ko05168 Herpes simplex infection (2)		2		9.897		1		20		93		112		GAUAUUAGCUAAUUUGGAAA		UUUCCAAAUUAGCUACUAUU		Cleavage		scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1655		497		empty_scaffold						scaffold3461		1		497		uuggaaacgacuaaaaaucaaguuucacguugguaguccauguaaacaaaggccacgaagaaguuaaaaaucaaauuuauuccuuguuauuuuagcguuuuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaaaugcagaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuccuaacaugcauguaagauauuagcuaauuuggaaaauuucaauuuucaugucaaaauucgacaauuuccaaagggguuaaccuaugaaaaugagccauuuugacccgaaaauuuaauuuuuuucaaauugacuaacauuugugauguauguuggauauagcuaaaagucaaguuuuacgauaauaacccauguaaacaauggccagaugaaguuaaaaaucaaauuuacucgauauuauuuuagcauguugaaaaauauuuuuaaauuuauuuggcuauuauuugaaggacagaacauggcgaaaccucaguuuuuagccau

		scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1655.miRNA:9975		empty_scaffold				gauauuagcuaauuuggaaaa		03-LUSBE1NG-RP-119_D07_20FEB2007_057		unknown		n/a		unknown		2		9.215		1		20		145		164		GAUAUUAGCUAAUUUGGAAA		UUUCCAAAUUAGCUACUAUU		Cleavage		scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1655		497		empty_scaffold						scaffold3461		1		497		uuggaaacgacuaaaaaucaaguuucacguugguaguccauguaaacaaaggccacgaagaaguuaaaaaucaaauuuauuccuuguuauuuuagcguuuuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaaaugcagaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuccuaacaugcauguaagauauuagcuaauuuggaaaauuucaauuuucaugucaaaauucgacaauuuccaaagggguuaaccuaugaaaaugagccauuuugacccgaaaauuuaauuuuuuucaaauugacuaacauuugugauguauguuggauauagcuaaaagucaaguuuuacgauaauaacccauguaaacaauggccagaugaaguuaaaaaucaaauuuacucgauauuauuuuagcauguugaaaaauauuuuuaaauuuauuuggcuauuauuugaaggacagaacauggcgaaaccucaguuuuuagccau

		scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1655.miRNA:9975		empty_scaffold				gauauuagcuaauuuggaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		20		17		36		GAUAUUAGCUAAUUUGGAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1655		497		empty_scaffold						scaffold3461		1		497		uuggaaacgacuaaaaaucaaguuucacguugguaguccauguaaacaaaggccacgaagaaguuaaaaaucaaauuuauuccuuguuauuuuagcguuuuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaaaugcagaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuccuaacaugcauguaagauauuagcuaauuuggaaaauuucaauuuucaugucaaaauucgacaauuuccaaagggguuaaccuaugaaaaugagccauuuugacccgaaaauuuaauuuuuuucaaauugacuaacauuugugauguauguuggauauagcuaaaagucaaguuuuacgauaauaacccauguaaacaauggccagaugaaguuaaaaaucaaauuuacucgauauuauuuuagcauguugaaaaauauuuuuaaauuuauuuggcuauuauuugaaggacagaacauggcgaaaccucaguuuuuagccau

		scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1656.miRNA:9977		empty_scaffold				auauuagcuaauuuggaaaau		Contig8039		unknown		n/a		unknown		2		18.148		1		21		371		391		AUAUUAGCUAAUUUGGAAAAU		GUUUGCCAGAUUAGCUAAUGU		Cleavage		scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1656		497		empty_scaffold						scaffold3461		1		497		uuggaaacgacuaaaaaucaaguuucacguugguaguccauguaaacaaaggccacgaagaaguuaaaaaucaaauuuauuccuuguuauuuuagcguuuuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaaaugcagaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuccuaacaugcauguaagauauuagcuaauuuggaaaauuucaauuuucaugucaaaauucgacaauuuccaaagggguuaaccuaugaaaaugagccauuuugacccgaaaauuuaauuuuuuucaaauugacuaacauuugugauguauguuggauauagcuaaaagucaaguuuuacgauaauaacccauguaaacaauggccagaugaaguuaaaaaucaaauuuacucgauauuauuuuagcauguugaaaaauauuuuuaaauuuauuuggcuauuauuugaaggacagaacauggcgaaaccucaguuuuuagccau

		scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1657.miRNA:9982		empty_scaffold				auauuagcuaauuuggaaaau		Contig8039		unknown		n/a		unknown		2		18.148		1		21		371		391		AUAUUAGCUAAUUUGGAAAAU		GUUUGCCAGAUUAGCUAAUGU		Cleavage		scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1657		497		empty_scaffold						scaffold3461		1		497		uuggaaacgacuaaaaaucaaguuucacguugguaguccauguaaacaaaggccacgaagaaguuaaaaaucaaauuuauuccuuguuauuuuagcguuuuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaaaugcagaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuccuaacaugcauguaagauauuagcuaauuuggaaaauuucaauuuucaugucaaaauucgacaauuuccaaagggguuaaccuaugaaaaugagccauuuugacccgaaaauuuaauuuuuuucaaauugacuaacauuugugauguauguuggauauagcuaaaagucaaguuuuacgauaauaacccauguaaacaauggccagaugaaguuaaaaaucaaauuuacucgauauuauuuuagcauguugaaaaauauuuuuaaauuuauuuggcuauuauuugaaggacagaacauggcgaaaccucaguuuuuagccau

		scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1657.miRNA:9986		empty_scaffold				agauauuagcuaauuuggaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AGAUAUUAGCUAAUUUGGAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1657		497		empty_scaffold						scaffold3461		1		497		uuggaaacgacuaaaaaucaaguuucacguugguaguccauguaaacaaaggccacgaagaaguuaaaaaucaaauuuauuccuuguuauuuuagcguuuuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaaaugcagaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuccuaacaugcauguaagauauuagcuaauuuggaaaauuucaauuuucaugucaaaauucgacaauuuccaaagggguuaaccuaugaaaaugagccauuuugacccgaaaauuuaauuuuuuucaaauugacuaacauuugugauguauguuggauauagcuaaaagucaaguuuuacgauaauaacccauguaaacaauggccagaugaaguuaaaaaucaaauuuacucgauauuauuuuagcauguugaaaaauauuuuuaaauuuauuuggcuauuauuugaaggacagaacauggcgaaaccucaguuuuuagccau

		scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1657.miRNA:9987		empty_scaffold				gauauuagcuaauuuggaaaa		Contig13494		CUL1; cullin 1		K03347		ko04111 Cell cycle - yeast (2),ko04350 TGF-beta signaling pathway (1),ko04710 Circadian rhythm - mammal (1),ko04110 Cell cycle (2),ko04114 Oocyte meiosis (2),ko04120 Ubiquitin mediated proteolysis (2),ko04141 Protein processing in endoplasmic reticulum (3),ko04310 Wnt signaling pathway (2),ko05168 Herpes simplex infection (2)		2		9.897		1		20		93		112		GAUAUUAGCUAAUUUGGAAA		UUUCCAAAUUAGCUACUAUU		Cleavage		scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1657		497		empty_scaffold						scaffold3461		1		497		uuggaaacgacuaaaaaucaaguuucacguugguaguccauguaaacaaaggccacgaagaaguuaaaaaucaaauuuauuccuuguuauuuuagcguuuuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaaaugcagaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuccuaacaugcauguaagauauuagcuaauuuggaaaauuucaauuuucaugucaaaauucgacaauuuccaaagggguuaaccuaugaaaaugagccauuuugacccgaaaauuuaauuuuuuucaaauugacuaacauuugugauguauguuggauauagcuaaaagucaaguuuuacgauaauaacccauguaaacaauggccagaugaaguuaaaaaucaaauuuacucgauauuauuuuagcauguugaaaaauauuuuuaaauuuauuuggcuauuauuugaaggacagaacauggcgaaaccucaguuuuuagccau

		scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1657.miRNA:9987		empty_scaffold				gauauuagcuaauuuggaaaa		03-LUSBE1NG-RP-119_D07_20FEB2007_057		unknown		n/a		unknown		2		9.215		1		20		145		164		GAUAUUAGCUAAUUUGGAAA		UUUCCAAAUUAGCUACUAUU		Cleavage		scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1657		497		empty_scaffold						scaffold3461		1		497		uuggaaacgacuaaaaaucaaguuucacguugguaguccauguaaacaaaggccacgaagaaguuaaaaaucaaauuuauuccuuguuauuuuagcguuuuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaaaugcagaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuccuaacaugcauguaagauauuagcuaauuuggaaaauuucaauuuucaugucaaaauucgacaauuuccaaagggguuaaccuaugaaaaugagccauuuugacccgaaaauuuaauuuuuuucaaauugacuaacauuugugauguauguuggauauagcuaaaagucaaguuuuacgauaauaacccauguaaacaauggccagaugaaguuaaaaaucaaauuuacucgauauuauuuuagcauguugaaaaauauuuuuaaauuuauuuggcuauuauuugaaggacagaacauggcgaaaccucaguuuuuagccau

		scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1657.miRNA:9987		empty_scaffold				gauauuagcuaauuuggaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		20		17		36		GAUAUUAGCUAAUUUGGAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3461.Lu0910.pre-miRNA:1657		497		empty_scaffold						scaffold3461		1		497		uuggaaacgacuaaaaaucaaguuucacguugguaguccauguaaacaaaggccacgaagaaguuaaaaaucaaauuuauuccuuguuauuuuagcguuuuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaaaugcagaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuccuaacaugcauguaagauauuagcuaauuuggaaaauuucaauuuucaugucaaaauucgacaauuuccaaagggguuaaccuaugaaaaugagccauuuugacccgaaaauuuaauuuuuuucaaauugacuaacauuugugauguauguuggauauagcuaaaagucaaguuuuacgauaauaacccauguaaacaauggccagaugaaguuaaaaaucaaauuuacucgauauuauuuuagcauguugaaaaauauuuuuaaauuuauuuggcuauuauuugaaggacagaacauggcgaaaccucaguuuuuagccau

		scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1699.miRNA:10234		empty_scaffold				caagaguaaguuuucagguuu		Contig7423		PRKAA; 5'-AMP-activated protein kinase, catalytic alpha subunit [EC:2.7.11.11]		K07198		ko04140 Regulation of autophagy (1),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3),ko04920 Adipocytokine signaling pathway (2),ko05410 Hypertrophic cardiomyopathy (HCM) (1)		2		15.506		1		21		783		803		CAAGAGUAAGUUUUCAGGUUU		AAGCCUGAGAAUUUACUUUUG		Cleavage		scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1699		281		empty_scaffold						scaffold3468		1220		1500		acaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg

		scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1699.miRNA:10235		empty_scaffold				aagaguaaguuuucagguuuc		Contig7423		PRKAA; 5'-AMP-activated protein kinase, catalytic alpha subunit [EC:2.7.11.11]		K07198		ko04140 Regulation of autophagy (1),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3),ko04920 Adipocytokine signaling pathway (2),ko05410 Hypertrophic cardiomyopathy (HCM) (1)		2		15.933		1		20		783		802		AAGAGUAAGUUUUCAGGUUU		AAGCCUGAGAAUUUACUUUU		Cleavage		scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1699		281		empty_scaffold						scaffold3468		1220		1500		acaucgauauuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgagauucaacuuugg

		scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1700.miRNA:10240		empty_scaffold				caagaguaaguuuucagguuu		Contig7423		PRKAA; 5'-AMP-activated protein kinase, catalytic alpha subunit [EC:2.7.11.11]		K07198		ko04140 Regulation of autophagy (1),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3),ko04920 Adipocytokine signaling pathway (2),ko05410 Hypertrophic cardiomyopathy (HCM) (1)		2		15.506		1		21		783		803		CAAGAGUAAGUUUUCAGGUUU		AAGCCUGAGAAUUUACUUUUG		Cleavage		scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1700		261		empty_scaffold						scaffold3468		1228		1488		auuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgag

		scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1700.miRNA:10241		empty_scaffold				aagaguaaguuuucagguuuc		Contig7423		PRKAA; 5'-AMP-activated protein kinase, catalytic alpha subunit [EC:2.7.11.11]		K07198		ko04140 Regulation of autophagy (1),ko04150 mTOR signaling pathway (2),ko04910 Insulin signaling pathway (3),ko04920 Adipocytokine signaling pathway (2),ko05410 Hypertrophic cardiomyopathy (HCM) (1)		2		15.933		1		20		783		802		AAGAGUAAGUUUUCAGGUUU		AAGCCUGAGAAUUUACUUUU		Cleavage		scaffold3468.Lu0910.pre-miRNA:1700		261		empty_scaffold						scaffold3468		1228		1488		auuuugguaacugguuuaucaagaguaaguuuucagguuucuagcugagcuuuccaucggccgagcagacuagcaauugaaagcuccggaaccauaccggagauccaaucggccaagcagacuagcaaucaaaaacucauucagaaaccugaaaaccacccuugaagaacaguuaccaaaacaucgauguccagucacgaaauggaacguaacugugacgaauaguuauaacaaauuaaaacccuagaaacuguacccgag

		scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1718.miRNA:10354		empty_scaffold				cauaaaauuuaaaauuuuuua		LUSTE1NG-RP-066_F02_12JAN2007_006		E1.15.1.1C; Cu/Zn superoxide dismutase [EC:1.15.1.1]		K04565		ko05014 Amyotrophic lateral sclerosis (ALS) (1),ko05016 Huntington's disease (1),ko05020 Prion diseases (1),ko04146 Peroxisome (4)		2		17.328		1		20		226		245		CAUAAAAUUUAAAAUUUUUU		AAAAUAUUUUAAUUUUUAUG		Cleavage		scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1718		348		empty_scaffold						scaffold3581		153		500		uucaaagggguuagccuauggaaaccguccauuuucuccauaaaauuuaaaauuuuuuaaaucgacuaauauuugaaaugaaugucaaaaaugacuuagaaaucaaguuccacuaugguaaccccuauaaauaacgaucaaacgugguuaaaaaucaauuuuacucgguguuauauuaccauguuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaagggcuuaauauuguaaaaccucaaauuuuacccauucccaauaugcauguaaaaaauuagccaguuuuaaaaacuuucaauuuuuaugucaaaauucucgauuuucaaagagguuaguaauuuuga

		scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1718.miRNA:10360		empty_scaffold				uaaaauuuaaaauuuuuuaaa		Contig3597		E5.5.1.6; chalcone isomerase [EC:5.5.1.6]		K01859		ko00941 Flavonoid biosynthesis (1),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		9.992		1		21		55		76		UAAAAUUUAAA-AUUUUUUAAA		UAUAAAAAAUGUUUAAAUUUUA		Cleavage		scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1718		348		empty_scaffold						scaffold3581		153		500		uucaaagggguuagccuauggaaaccguccauuuucuccauaaaauuuaaaauuuuuuaaaucgacuaauauuugaaaugaaugucaaaaaugacuuagaaaucaaguuccacuaugguaaccccuauaaauaacgaucaaacgugguuaaaaaucaauuuuacucgguguuauauuaccauguuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaagggcuuaauauuguaaaaccucaaauuuuacccauucccaauaugcauguaaaaaauuagccaguuuuaaaaacuuucaauuuuuaugucaaaauucucgauuuucaaagagguuaguaauuuuga

		scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1718.miRNA:10363		empty_scaffold				cauaaaauuuaaaauuuuuua		LUSTE1NG-RP-066_F02_12JAN2007_006		E1.15.1.1C; Cu/Zn superoxide dismutase [EC:1.15.1.1]		K04565		ko05014 Amyotrophic lateral sclerosis (ALS) (1),ko05016 Huntington's disease (1),ko05020 Prion diseases (1),ko04146 Peroxisome (4)		2		17.328		1		20		226		245		CAUAAAAUUUAAAAUUUUUU		AAAAUAUUUUAAUUUUUAUG		Cleavage		scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1718		348		empty_scaffold						scaffold3581		153		500		uucaaagggguuagccuauggaaaccguccauuuucuccauaaaauuuaaaauuuuuuaaaucgacuaauauuugaaaugaaugucaaaaaugacuuagaaaucaaguuccacuaugguaaccccuauaaauaacgaucaaacgugguuaaaaaucaauuuuacucgguguuauauuaccauguuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaagggcuuaauauuguaaaaccucaaauuuuacccauucccaauaugcauguaaaaaauuagccaguuuuaaaaacuuucaauuuuuaugucaaaauucucgauuuucaaagagguuaguaauuuuga

		scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1720.miRNA:10381		empty_scaffold				aaaccguccauuuucuccaua		Contig9855		psbY; photosystem II PsbY protein		K02723		ko00195 Photosynthesis (2),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		12.712		1		20		669		688		AAACCGUCCAUUUUCUCCAU		AUGGGGAAAAUGUACGGUUU		Cleavage		scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1720		331		empty_scaffold						scaffold3581		162		492		guuagccuauggaaaccguccauuuucuccauaaaauuuaaaauuuuuuaaaucgacuaauauuugaaaugaaugucaaaaaugacuuagaaaucaaguuccacuaugguaaccccuauaaauaacgaucaaacgugguuaaaaaucaauuuuacucgguguuauauuaccauguuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaagggcuuaauauuguaaaaccucaaauuuuacccauucccaauaugcauguaaaaaauuagccaguuuuaaaaacuuucaauuuuuaugucaaaauucucgauuuucaaagagguuagu

		scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1720.miRNA:10381		empty_scaffold				aaaccguccauuuucuccaua		LUSLE1AD_Contig315		psbY; photosystem II PsbY protein		K02723		ko00195 Photosynthesis (2),ko01100 Metabolic pathways (32)		1.5		15.469		1		20		674		693		AAACCGUCCAUUUUCUCCAU		AUGGGGAAAAUGUACGGUUU		Cleavage		scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1720		331		empty_scaffold						scaffold3581		162		492		guuagccuauggaaaccguccauuuucuccauaaaauuuaaaauuuuuuaaaucgacuaauauuugaaaugaaugucaaaaaugacuuagaaaucaaguuccacuaugguaaccccuauaaauaacgaucaaacgugguuaaaaaucaauuuuacucgguguuauauuaccauguuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaagggcuuaauauuguaaaaccucaaauuuuacccauucccaauaugcauguaaaaaauuagccaguuuuaaaaacuuucaauuuuuaugucaaaauucucgauuuucaaagagguuagu

		scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1720.miRNA:10381		empty_scaffold				aaaccguccauuuucuccaua		LUSLE4AD-T3-058_O15_13NOV2009_050		unknown		n/a		unknown		1.5		14.883		1		20		204		223		AAACCGUCCAUUUUCUCCAU		AUGGGGAAAAUGUACGGUUU		Cleavage		scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1720		331		empty_scaffold						scaffold3581		162		492		guuagccuauggaaaccguccauuuucuccauaaaauuuaaaauuuuuuaaaucgacuaauauuugaaaugaaugucaaaaaugacuuagaaaucaaguuccacuaugguaaccccuauaaauaacgaucaaacgugguuaaaaaucaauuuuacucgguguuauauuaccauguuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaagggcuuaauauuguaaaaccucaaauuuuacccauucccaauaugcauguaaaaaauuagccaguuuuaaaaacuuucaauuuuuaugucaaaauucucgauuuucaaagagguuagu

		scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1720.miRNA:10384		empty_scaffold				uaaaauuuaaaauuuuuuaaa		Contig3597		E5.5.1.6; chalcone isomerase [EC:5.5.1.6]		K01859		ko00941 Flavonoid biosynthesis (1),ko01100 Metabolic pathways (32),ko01110 Biosynthesis of secondary metabolites (14)		2		9.992		1		21		55		76		UAAAAUUUAAA-AUUUUUUAAA		UAUAAAAAAUGUUUAAAUUUUA		Cleavage		scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1720		331		empty_scaffold						scaffold3581		162		492		guuagccuauggaaaccguccauuuucuccauaaaauuuaaaauuuuuuaaaucgacuaauauuugaaaugaaugucaaaaaugacuuagaaaucaaguuccacuaugguaaccccuauaaauaacgaucaaacgugguuaaaaaucaauuuuacucgguguuauauuaccauguuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaagggcuuaauauuguaaaaccucaaauuuuacccauucccaauaugcauguaaaaaauuagccaguuuuaaaaacuuucaauuuuuaugucaaaauucucgauuuucaaagagguuagu

		scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1720.miRNA:10387		empty_scaffold				cauaaaauuuaaaauuuuuua		LUSTE1NG-RP-066_F02_12JAN2007_006		E1.15.1.1C; Cu/Zn superoxide dismutase [EC:1.15.1.1]		K04565		ko05014 Amyotrophic lateral sclerosis (ALS) (1),ko05016 Huntington's disease (1),ko05020 Prion diseases (1),ko04146 Peroxisome (4)		2		17.328		1		20		226		245		CAUAAAAUUUAAAAUUUUUU		AAAAUAUUUUAAUUUUUAUG		Cleavage		scaffold3581.Lu0910.pre-miRNA:1720		331		empty_scaffold						scaffold3581		162		492		guuagccuauggaaaccguccauuuucuccauaaaauuuaaaauuuuuuaaaucgacuaauauuugaaaugaaugucaaaaaugacuuagaaaucaaguuccacuaugguaaccccuauaaauaacgaucaaacgugguuaaaaaucaauuuuacucgguguuauauuaccauguuggaaaauguuuuuaaguucauuuggcuauuauuugaagggcuuaauauuguaaaaccucaaauuuuacccauucccaauaugcauguaaaaaauuagccaguuuuaaaaacuuucaauuuuuaugucaaaauucucgauuuucaaagagguuagu

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1723.miRNA:10401		empty_scaffold				ugcauguucggaauggcuaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.359		1		21		41		61		UGCAUGUUCGGAAUGGCUAAA		UUUAGUCAUUCCCAAUAUGCA		Translation		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1723		348		empty_scaffold						scaffold3591		503		850		cuuucaccuaaaauuugucgauuuccaaagcgguuaaccaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1723.miRNA:10404		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.035		1		21		40		60		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGUCAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1723		348		empty_scaffold						scaffold3591		503		850		cuuucaccuaaaauuugucgauuuccaaagcgguuaaccaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1723.miRNA:10404		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		343		363		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGCUAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1723		348		empty_scaffold						scaffold3591		503		850		cuuucaccuaaaauuugucgauuuccaaagcgguuaaccaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1723.miRNA:10405		empty_scaffold				uuugacgugcauguucggaau		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		12.778		1		21		273		293		UUUGACGUGCAUGUUCGGAAU		GUCCUGAACAUGCACGUCAAA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1723		348		empty_scaffold						scaffold3591		503		850		cuuucaccuaaaauuugucgauuuccaaagcgguuaaccaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1723.miRNA:10406		empty_scaffold				uugacgugcauguucggaaug		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		2		12.791		1		20		273		292		UUGACGUGCAUGUUCGGAAU		GUCCUGAACAUGCACGUCAA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1723		348		empty_scaffold						scaffold3591		503		850		cuuucaccuaaaauuugucgauuuccaaagcgguuaaccaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1724.miRNA:10407		empty_scaffold				ugcauguucggaauggcuaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.359		1		21		41		61		UGCAUGUUCGGAAUGGCUAAA		UUUAGUCAUUCCCAAUAUGCA		Translation		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1724		320		empty_scaffold						scaffold3591		531		850		agcgguuaaccaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1724.miRNA:10410		empty_scaffold				auuugacgugcauguucggaa		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		13.411		1		21		274		294		AUUUGACGUGCAUGUUCGGAA		UCCUGAACAUGCACGUCAAAU		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1724		320		empty_scaffold						scaffold3591		531		850		agcgguuaaccaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1724.miRNA:10411		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.035		1		21		40		60		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGUCAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1724		320		empty_scaffold						scaffold3591		531		850		agcgguuaaccaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1724.miRNA:10411		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		343		363		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGCUAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1724		320		empty_scaffold						scaffold3591		531		850		agcgguuaaccaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1724.miRNA:10412		empty_scaffold				uuugacgugcauguucggaau		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		12.778		1		21		273		293		UUUGACGUGCAUGUUCGGAAU		GUCCUGAACAUGCACGUCAAA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1724		320		empty_scaffold						scaffold3591		531		850		agcgguuaaccaguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1725.miRNA:10413		empty_scaffold				ugcauguucggaauggcuaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.359		1		21		41		61		UGCAUGUUCGGAAUGGCUAAA		UUUAGUCAUUCCCAAUAUGCA		Translation		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1725		309		empty_scaffold						scaffold3591		542		850		aguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1725.miRNA:10416		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.035		1		21		40		60		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGUCAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1725		309		empty_scaffold						scaffold3591		542		850		aguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1725.miRNA:10416		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		343		363		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGCUAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1725		309		empty_scaffold						scaffold3591		542		850		aguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1725.miRNA:10417		empty_scaffold				uuugacgugcauguucggaau		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		12.778		1		21		273		293		UUUGACGUGCAUGUUCGGAAU		GUCCUGAACAUGCACGUCAAA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1725		309		empty_scaffold						scaffold3591		542		850		aguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1725.miRNA:10418		empty_scaffold				uugacgugcauguucggaaug		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		2		12.791		1		20		273		292		UUGACGUGCAUGUUCGGAAU		GUCCUGAACAUGCACGUCAA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1725		309		empty_scaffold						scaffold3591		542		850		aguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1726.miRNA:10419		empty_scaffold				ugcauguucggaauggcuaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.359		1		21		41		61		UGCAUGUUCGGAAUGGCUAAA		UUUAGUCAUUCCCAAUAUGCA		Translation		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1726		309		empty_scaffold						scaffold3591		542		850		aguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1726.miRNA:10422		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.035		1		21		40		60		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGUCAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1726		309		empty_scaffold						scaffold3591		542		850		aguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1726.miRNA:10422		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		343		363		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGCUAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1726		309		empty_scaffold						scaffold3591		542		850		aguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1726.miRNA:10423		empty_scaffold				uuugacgugcauguucggaau		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		12.778		1		21		273		293		UUUGACGUGCAUGUUCGGAAU		GUCCUGAACAUGCACGUCAAA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1726		309		empty_scaffold						scaffold3591		542		850		aguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1726.miRNA:10424		empty_scaffold				uugacgugcauguucggaaug		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		2		12.791		1		20		273		292		UUGACGUGCAUGUUCGGAAU		GUCCUGAACAUGCACGUCAA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1726		309		empty_scaffold						scaffold3591		542		850		aguggaaaugagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1727.miRNA:10425		empty_scaffold				ugcauguucggaauggcuaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.359		1		21		41		61		UGCAUGUUCGGAAUGGCUAAA		UUUAGUCAUUCCCAAUAUGCA		Translation		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1727		300		empty_scaffold						scaffold3591		551		850		gagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1727.miRNA:10428		empty_scaffold				auuugacgugcauguucggaa		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		13.411		1		21		274		294		AUUUGACGUGCAUGUUCGGAA		UCCUGAACAUGCACGUCAAAU		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1727		300		empty_scaffold						scaffold3591		551		850		gagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1727.miRNA:10429		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.035		1		21		40		60		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGUCAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1727		300		empty_scaffold						scaffold3591		551		850		gagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1727.miRNA:10429		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		343		363		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGCUAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1727		300		empty_scaffold						scaffold3591		551		850		gagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1727.miRNA:10430		empty_scaffold				uuugacgugcauguucggaau		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		12.778		1		21		273		293		UUUGACGUGCAUGUUCGGAAU		GUCCUGAACAUGCACGUCAAA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1727		300		empty_scaffold						scaffold3591		551		850		gagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1728.miRNA:10431		empty_scaffold				ugcauguucggaauggcuaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.359		1		21		41		61		UGCAUGUUCGGAAUGGCUAAA		UUUAGUCAUUCCCAAUAUGCA		Translation		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1728		300		empty_scaffold						scaffold3591		551		850		gagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1728.miRNA:10434		empty_scaffold				auuugacgugcauguucggaa		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		13.411		1		21		274		294		AUUUGACGUGCAUGUUCGGAA		UCCUGAACAUGCACGUCAAAU		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1728		300		empty_scaffold						scaffold3591		551		850		gagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1728.miRNA:10435		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.035		1		21		40		60		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGUCAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1728		300		empty_scaffold						scaffold3591		551		850		gagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1728.miRNA:10435		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		343		363		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGCUAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1728		300		empty_scaffold						scaffold3591		551		850		gagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1728.miRNA:10436		empty_scaffold				uuugacgugcauguucggaau		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		12.778		1		21		273		293		UUUGACGUGCAUGUUCGGAAU		GUCCUGAACAUGCACGUCAAA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1728		300		empty_scaffold						scaffold3591		551		850		gagccauuuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:10437		empty_scaffold				ugcauguucggaauggcuaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.359		1		21		41		61		UGCAUGUUCGGAAUGGCUAAA		UUUAGUCAUUCCCAAUAUGCA		Translation		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1729		293		empty_scaffold						scaffold3591		558		850		uuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:10440		empty_scaffold				auuugacgugcauguucggaa		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		13.411		1		21		274		294		AUUUGACGUGCAUGUUCGGAA		UCCUGAACAUGCACGUCAAAU		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1729		293		empty_scaffold						scaffold3591		558		850		uuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:10441		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.035		1		21		40		60		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGUCAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1729		293		empty_scaffold						scaffold3591		558		850		uuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:10441		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		343		363		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGCUAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1729		293		empty_scaffold						scaffold3591		558		850		uuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:10442		empty_scaffold				uuugacgugcauguucggaau		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		12.778		1		21		273		293		UUUGACGUGCAUGUUCGGAAU		GUCCUGAACAUGCACGUCAAA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1729		293		empty_scaffold						scaffold3591		558		850		uuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1730.miRNA:10443		empty_scaffold				ugcauguucggaauggcuaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.359		1		21		41		61		UGCAUGUUCGGAAUGGCUAAA		UUUAGUCAUUCCCAAUAUGCA		Translation		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1730		293		empty_scaffold						scaffold3591		558		850		uuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1730.miRNA:10446		empty_scaffold				auuugacgugcauguucggaa		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		13.411		1		21		274		294		AUUUGACGUGCAUGUUCGGAA		UCCUGAACAUGCACGUCAAAU		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1730		293		empty_scaffold						scaffold3591		558		850		uuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1730.miRNA:10447		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.035		1		21		40		60		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGUCAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1730		293		empty_scaffold						scaffold3591		558		850		uuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1730.miRNA:10447		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		343		363		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGCUAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1730		293		empty_scaffold						scaffold3591		558		850		uuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1730.miRNA:10448		empty_scaffold				uuugacgugcauguucggaau		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		12.778		1		21		273		293		UUUGACGUGCAUGUUCGGAAU		GUCCUGAACAUGCACGUCAAA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1730		293		empty_scaffold						scaffold3591		558		850		uuuuacaugaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1731.miRNA:10449		empty_scaffold				ugcauguucggaauggcuaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.359		1		21		41		61		UGCAUGUUCGGAAUGGCUAAA		UUUAGUCAUUCCCAAUAUGCA		Translation		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1731		287		empty_scaffold						scaffold3591		564		850		augaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1731.miRNA:10452		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.035		1		21		40		60		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGUCAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1731		287		empty_scaffold						scaffold3591		564		850		augaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1731.miRNA:10452		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		343		363		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGCUAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1731		287		empty_scaffold						scaffold3591		564		850		augaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1731.miRNA:10453		empty_scaffold				uuugacgugcauguucggaau		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		12.778		1		21		273		293		UUUGACGUGCAUGUUCGGAAU		GUCCUGAACAUGCACGUCAAA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1731		287		empty_scaffold						scaffold3591		564		850		augaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1731.miRNA:10454		empty_scaffold				uugacgugcauguucggaaug		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		2		12.791		1		20		273		292		UUGACGUGCAUGUUCGGAAU		GUCCUGAACAUGCACGUCAA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1731		287		empty_scaffold						scaffold3591		564		850		augaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1732.miRNA:10455		empty_scaffold				ugcauguucggaauggcuaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.359		1		21		41		61		UGCAUGUUCGGAAUGGCUAAA		UUUAGUCAUUCCCAAUAUGCA		Translation		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1732		287		empty_scaffold						scaffold3591		564		850		augaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1732.miRNA:10458		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.035		1		21		40		60		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGUCAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1732		287		empty_scaffold						scaffold3591		564		850		augaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1732.miRNA:10458		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		343		363		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGCUAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1732		287		empty_scaffold						scaffold3591		564		850		augaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1732.miRNA:10459		empty_scaffold				uuugacgugcauguucggaau		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		12.778		1		21		273		293		UUUGACGUGCAUGUUCGGAAU		GUCCUGAACAUGCACGUCAAA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1732		287		empty_scaffold						scaffold3591		564		850		augaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1732.miRNA:10460		empty_scaffold				uugacgugcauguucggaaug		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		2		12.791		1		20		273		292		UUGACGUGCAUGUUCGGAAU		GUCCUGAACAUGCACGUCAA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1732		287		empty_scaffold						scaffold3591		564		850		augaaaauuuucaaacuuucaaaucgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1733.miRNA:10461		empty_scaffold				ugcauguucggaauggcuaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.359		1		21		41		61		UGCAUGUUCGGAAUGGCUAAA		UUUAGUCAUUCCCAAUAUGCA		Translation		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1733		263		empty_scaffold						scaffold3591		588		850		cgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1733.miRNA:10464		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.035		1		21		40		60		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGUCAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1733		263		empty_scaffold						scaffold3591		588		850		cgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1733.miRNA:10464		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		343		363		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGCUAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1733		263		empty_scaffold						scaffold3591		588		850		cgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1733.miRNA:10465		empty_scaffold				uuugacgugcauguucggaau		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		12.778		1		21		273		293		UUUGACGUGCAUGUUCGGAAU		GUCCUGAACAUGCACGUCAAA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1733		263		empty_scaffold						scaffold3591		588		850		cgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1733.miRNA:10466		empty_scaffold				uugacgugcauguucggaaug		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		2		12.791		1		20		273		292		UUGACGUGCAUGUUCGGAAU		GUCCUGAACAUGCACGUCAA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1733		263		empty_scaffold						scaffold3591		588		850		cgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1734.miRNA:10467		empty_scaffold				ugcauguucggaauggcuaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.359		1		21		41		61		UGCAUGUUCGGAAUGGCUAAA		UUUAGUCAUUCCCAAUAUGCA		Translation		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1734		261		empty_scaffold						scaffold3591		590		850		cguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1734.miRNA:10470		empty_scaffold				auuugacgugcauguucggaa		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		13.411		1		21		274		294		AUUUGACGUGCAUGUUCGGAA		UCCUGAACAUGCACGUCAAAU		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1734		261		empty_scaffold						scaffold3591		590		850		cguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1734.miRNA:10471		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.035		1		21		40		60		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGUCAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1734		261		empty_scaffold						scaffold3591		590		850		cguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1734.miRNA:10471		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		343		363		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGCUAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1734		261		empty_scaffold						scaffold3591		590		850		cguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1734.miRNA:10472		empty_scaffold				uuugacgugcauguucggaau		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		12.778		1		21		273		293		UUUGACGUGCAUGUUCGGAAU		GUCCUGAACAUGCACGUCAAA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1734		261		empty_scaffold						scaffold3591		590		850		cguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1735.miRNA:10473		empty_scaffold				ugcauguucggaauggcuaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.359		1		21		41		61		UGCAUGUUCGGAAUGGCUAAA		UUUAGUCAUUCCCAAUAUGCA		Translation		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1735		258		empty_scaffold						scaffold3591		593		850		aauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1735.miRNA:10476		empty_scaffold				auuugacgugcauguucggaa		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		13.411		1		21		274		294		AUUUGACGUGCAUGUUCGGAA		UCCUGAACAUGCACGUCAAAU		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1735		258		empty_scaffold						scaffold3591		593		850		aauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1735.miRNA:10477		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.035		1		21		40		60		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGUCAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1735		258		empty_scaffold						scaffold3591		593		850		aauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1735.miRNA:10477		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		343		363		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGCUAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1735		258		empty_scaffold						scaffold3591		593		850		aauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1735.miRNA:10478		empty_scaffold				uuugacgugcauguucggaau		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		12.778		1		21		273		293		UUUGACGUGCAUGUUCGGAAU		GUCCUGAACAUGCACGUCAAA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1735		258		empty_scaffold						scaffold3591		593		850		aauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1736.miRNA:10479		empty_scaffold				aauggcuaaaaagucauguuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.852		1		20		31		50		AAUGGCUAAAAAGUCAUGUU		AACAUUAUUUUUUAGUCAUU		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1736		246		empty_scaffold						scaffold3591		605		850		gcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1736.miRNA:10480		empty_scaffold				gaauggcuaaaaagucauguu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.896		1		21		31		51		GAAUGGCUAAAAAGUCAUGUU		AACAUUAUUUUUUAGUCAUUC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1736		246		empty_scaffold						scaffold3591		605		850		gcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1736.miRNA:10483		empty_scaffold				uaaaaagucauguuucauuau		LUSEN1NG_Contig1330		unknown		n/a		unknown		2		8.493		1		21		176		196		UAAAAAGUCAUGUUUCAUUAU		AUCAUGAAAUAUGGCUUUUUA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1736		246		empty_scaffold						scaffold3591		605		850		gcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1736.miRNA:10484		empty_scaffold				cccuguaaauaauggucaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		20.534		1		21		300		320		CCCUGUAAAUAAUGGUCAAAU		GUUUGGCCAUUGUUUACAGGG		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1736		246		empty_scaffold						scaffold3591		605		850		gcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagau

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1750.miRNA:10563		empty_scaffold				aaacaugcaugucaaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.173		1		21		486		506		AAACAUGCAUGUCAAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1750		302		empty_scaffold						scaffold3591		2111		2412		gucaaauaugcacuuaugucauugcaaacaugcaugucaaauauuagccaauaugaaaaauuuuaaaacaaaauuguuaauuucaauaggguuaagcuauggaaaucgaccauuuuuacaaaaaaauuucaaaauuuucaaauugguuaauauuugacaugcuuguuugaaaugacuaaaaauuaaguuucaucaugauaacucguguaaauaaugaccaaacgugguuaaaaauuaauuuuacucgauguuauuuuagcauguuugaaauuguuuuuuacuacauuuggcauuuauuugaa

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1750.miRNA:10568		empty_scaffold				aacaugcaugucaaauauuag		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.785		1		21		413		433		AACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUCUUACAUGCAUGUU		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1750		302		empty_scaffold						scaffold3591		2111		2412		gucaaauaugcacuuaugucauugcaaacaugcaugucaaauauuagccaauaugaaaaauuuuaaaacaaaauuguuaauuucaauaggguuaagcuauggaaaucgaccauuuuuacaaaaaaauuucaaaauuuucaaauugguuaauauuugacaugcuuguuugaaaugacuaaaaauuaaguuucaucaugauaacucguguaaauaaugaccaaacgugguuaaaaauuaauuuuacucgauguuauuuuagcauguuugaaauuguuuuuuacuacauuuggcauuuauuugaa

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1750.miRNA:10568		empty_scaffold				aacaugcaugucaaauauuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.66		1		21		485		505		AACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGUU		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1750		302		empty_scaffold						scaffold3591		2111		2412		gucaaauaugcacuuaugucauugcaaacaugcaugucaaauauuagccaauaugaaaaauuuuaaaacaaaauuguuaauuucaauaggguuaagcuauggaaaucgaccauuuuuacaaaaaaauuucaaaauuuucaaauugguuaauauuugacaugcuuguuugaaaugacuaaaaauuaaguuucaucaugauaacucguguaaauaaugaccaaacgugguuaaaaauuaauuuuacucgauguuauuuuagcauguuugaaauuguuuuuuacuacauuuggcauuuauuugaa

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1751.miRNA:10569		empty_scaffold				aaacaugcaugucaaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.173		1		21		486		506		AAACAUGCAUGUCAAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1751		294		empty_scaffold						scaffold3591		2128		2421		gucauugcaaacaugcaugucaaauauuagccaauaugaaaaauuuuaaaacaaaauuguuaauuucaauaggguuaagcuauggaaaucgaccauuuuuacaaaaaaauuucaaaauuuucaaauugguuaauauuugacaugcuuguuugaaaugacuaaaaauuaaguuucaucaugauaacucguguaaauaaugaccaaacgugguuaaaaauuaauuuuacucgauguuauuuuagcauguuugaaauuguuuuuuacuacauuuggcauuuauuugaagggcuuaac

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1751.miRNA:10574		empty_scaffold				aacaugcaugucaaauauuag		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.785		1		21		413		433		AACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUCUUACAUGCAUGUU		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1751		294		empty_scaffold						scaffold3591		2128		2421		gucauugcaaacaugcaugucaaauauuagccaauaugaaaaauuuuaaaacaaaauuguuaauuucaauaggguuaagcuauggaaaucgaccauuuuuacaaaaaaauuucaaaauuuucaaauugguuaauauuugacaugcuuguuugaaaugacuaaaaauuaaguuucaucaugauaacucguguaaauaaugaccaaacgugguuaaaaauuaauuuuacucgauguuauuuuagcauguuugaaauuguuuuuuacuacauuuggcauuuauuugaagggcuuaac

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1751.miRNA:10574		empty_scaffold				aacaugcaugucaaauauuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.66		1		21		485		505		AACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGUU		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1751		294		empty_scaffold						scaffold3591		2128		2421		gucauugcaaacaugcaugucaaauauuagccaauaugaaaaauuuuaaaacaaaauuguuaauuucaauaggguuaagcuauggaaaucgaccauuuuuacaaaaaaauuucaaaauuuucaaauugguuaauauuugacaugcuuguuugaaaugacuaaaaauuaaguuucaucaugauaacucguguaaauaaugaccaaacgugguuaaaaauuaauuuuacucgauguuauuuuagcauguuugaaauuguuuuuuacuacauuuggcauuuauuugaagggcuuaac

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1752.miRNA:10575		empty_scaffold				ugcauguucggaauggcuaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.359		1		21		41		61		UGCAUGUUCGGAAUGGCUAAA		UUUAGUCAUUCCCAAUAUGCA		Translation		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1752		402		empty_scaffold						scaffold3591		588		989		cgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagauuucgaaagggguuaaacuuuagacaugagcuaguuugacauuaaaauuuuuaaauugucaaauaguauaauaguugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuucguuacagugaccccuguaaauaauggu

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1752.miRNA:10578		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.035		1		21		40		60		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGUCAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1752		402		empty_scaffold						scaffold3591		588		989		cgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagauuucgaaagggguuaaacuuuagacaugagcuaguuugacauuaaaauuuuuaaauugucaaauaguauaauaguugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuucguuacagugaccccuguaaauaauggu

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1752.miRNA:10578		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		343		363		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGCUAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1752		402		empty_scaffold						scaffold3591		588		989		cgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagauuucgaaagggguuaaacuuuagacaugagcuaguuugacauuaaaauuuuuaaauugucaaauaguauaauaguugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuucguuacagugaccccuguaaauaauggu

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1752.miRNA:10579		empty_scaffold				uuugacgugcauguucggaau		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		12.778		1		21		273		293		UUUGACGUGCAUGUUCGGAAU		GUCCUGAACAUGCACGUCAAA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1752		402		empty_scaffold						scaffold3591		588		989		cgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagauuucgaaagggguuaaacuuuagacaugagcuaguuugacauuaaaauuuuuaaauugucaaauaguauaauaguugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuucguuacagugaccccuguaaauaauggu

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1752.miRNA:10580		empty_scaffold				uugacgugcauguucggaaug		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		2		12.791		1		20		273		292		UUGACGUGCAUGUUCGGAAU		GUCCUGAACAUGCACGUCAA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1752		402		empty_scaffold						scaffold3591		588		989		cgcguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagauuucgaaagggguuaaacuuuagacaugagcuaguuugacauuaaaauuuuuaaauugucaaauaguauaauaguugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuucguuacagugaccccuguaaauaauggu

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1753.miRNA:10581		empty_scaffold				ugcauguucggaauggcuaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.359		1		21		41		61		UGCAUGUUCGGAAUGGCUAAA		UUUAGUCAUUCCCAAUAUGCA		Translation		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1753		400		empty_scaffold						scaffold3591		590		989		cguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagauuucgaaagggguuaaacuuuagacaugagcuaguuugacauuaaaauuuuuaaauugucaaauaguauaauaguugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuucguuacagugaccccuguaaauaauggu

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1753.miRNA:10584		empty_scaffold				auuugacgugcauguucggaa		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		13.411		1		21		274		294		AUUUGACGUGCAUGUUCGGAA		UCCUGAACAUGCACGUCAAAU		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1753		400		empty_scaffold						scaffold3591		590		989		cguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagauuucgaaagggguuaaacuuuagacaugagcuaguuugacauuaaaauuuuuaaauugucaaauaguauaauaguugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuucguuacagugaccccuguaaauaauggu

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1753.miRNA:10585		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.035		1		21		40		60		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGUCAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1753		400		empty_scaffold						scaffold3591		590		989		cguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagauuucgaaagggguuaaacuuuagacaugagcuaguuugacauuaaaauuuuuaaauugucaaauaguauaauaguugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuucguuacagugaccccuguaaauaauggu

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1753.miRNA:10585		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		343		363		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGCUAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1753		400		empty_scaffold						scaffold3591		590		989		cguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagauuucgaaagggguuaaacuuuagacaugagcuaguuugacauuaaaauuuuuaaauugucaaauaguauaauaguugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuucguuacagugaccccuguaaauaauggu

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1753.miRNA:10586		empty_scaffold				uuugacgugcauguucggaau		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		12.778		1		21		273		293		UUUGACGUGCAUGUUCGGAAU		GUCCUGAACAUGCACGUCAAA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1753		400		empty_scaffold						scaffold3591		590		989		cguaauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagauuucgaaagggguuaaacuuuagacaugagcuaguuugacauuaaaauuuuuaaauugucaaauaguauaauaguugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuucguuacagugaccccuguaaauaauggu

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1754.miRNA:10587		empty_scaffold				ugcauguucggaauggcuaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.359		1		21		41		61		UGCAUGUUCGGAAUGGCUAAA		UUUAGUCAUUCCCAAUAUGCA		Translation		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1754		397		empty_scaffold						scaffold3591		593		989		aauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagauuucgaaagggguuaaacuuuagacaugagcuaguuugacauuaaaauuuuuaaauugucaaauaguauaauaguugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuucguuacagugaccccuguaaauaauggu

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1754.miRNA:10590		empty_scaffold				auuugacgugcauguucggaa		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		13.411		1		21		274		294		AUUUGACGUGCAUGUUCGGAA		UCCUGAACAUGCACGUCAAAU		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1754		397		empty_scaffold						scaffold3591		593		989		aauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagauuucgaaagggguuaaacuuuagacaugagcuaguuugacauuaaaauuuuuaaauugucaaauaguauaauaguugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuucguuacagugaccccuguaaauaauggu

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1754.miRNA:10591		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		7.035		1		21		40		60		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGUCAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1754		397		empty_scaffold						scaffold3591		593		989		aauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagauuucgaaagggguuaaacuuuagacaugagcuaguuugacauuaaaauuuuuaaauugucaaauaguauaauaguugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuucguuacagugaccccuguaaauaauggu

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1754.miRNA:10591		empty_scaffold				gcauguucggaauggcuaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.137		1		21		343		363		GCAUGUUCGGAAUGGCUAAAA		UUUUAGCUAUUCCCAAUAUGC		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1754		397		empty_scaffold						scaffold3591		593		989		aauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagauuucgaaagggguuaaacuuuagacaugagcuaguuugacauuaaaauuuuuaaauugucaaauaguauaauaguugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuucguuacagugaccccuguaaauaauggu

		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1754.miRNA:10592		empty_scaffold				uuugacgugcauguucggaau		LUSTE1AD-RP-254_D05_9MAY2008_029		unknown		n/a		unknown		1.5		12.778		1		21		273		293		UUUGACGUGCAUGUUCGGAAU		GUCCUGAACAUGCACGUCAAA		Cleavage		scaffold3591.Lu0910.pre-miRNA:1754		397		empty_scaffold						scaffold3591		593		989		aauauuugacgugcauguucggaauggcuaaaaagucauguuucauuauguugacccuguaaauaauggucaaaugaauugaaaaaucaauuuuacuugauaucauuugagcguguuaagaaauauuuuguuuaacuuaauuuggcuauuaguugaagggcuuaacauggugaaaccucaauauuuagccauuccaaacauacacguuaaauaugcucccauuuuacaauuuuaaguuuucaccuaaaacuuguagauuucgaaagggguuaaacuuuagacaugagcuaguuugacauuaaaauuuuuaaauugucaaauaguauaauaguugacgugcauguucaaaauagcuaaaaagucaaguuucguuacagugaccccuguaaauaauggu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1755.miRNA:10593		empty_scaffold				cauuugaccauuauuuauaaa		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		16.57		1		20		147		166		CAUUUGACCAUUAUUUAUAA		UUGUAAAAAAUGGUCAAAUG		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1755		490		empty_scaffold						scaffold3626		10		499		agucaaaugaaguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1755.miRNA:10594		empty_scaffold				ucauuugaccauuauuuauaa		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		16.548		1		21		147		167		UCAUUUGACCAUUAUUUAUAA		UUGUAAAAAAUGGUCAAAUGG		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1755		490		empty_scaffold						scaffold3626		10		499		agucaaaugaaguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1755.miRNA:10596		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1755		490		empty_scaffold						scaffold3626		10		499		agucaaaugaaguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1755.miRNA:10596		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.947		1		20		485		504		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1755		490		empty_scaffold						scaffold3626		10		499		agucaaaugaaguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1755.miRNA:10597		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		03-LUSBE1NG-RP-194_C08_31MAR2007_060		unknown		n/a		unknown		2		14.826		1		20		29		48		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1755		490		empty_scaffold						scaffold3626		10		499		agucaaaugaaguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1755.miRNA:10597		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		LUSBE1NG_Contig829		unknown		n/a		unknown		2		14.304		1		20		73		92		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1755		490		empty_scaffold						scaffold3626		10		499		agucaaaugaaguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756.miRNA:10599		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756		395		empty_scaffold						scaffold3626		105		499		ccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756.miRNA:10599		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.947		1		20		485		504		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756		395		empty_scaffold						scaffold3626		105		499		ccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756.miRNA:10600		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		03-LUSBE1NG-RP-194_C08_31MAR2007_060		unknown		n/a		unknown		2		14.826		1		20		29		48		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756		395		empty_scaffold						scaffold3626		105		499		ccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756.miRNA:10600		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		LUSBE1NG_Contig829		unknown		n/a		unknown		2		14.304		1		20		73		92		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756		395		empty_scaffold						scaffold3626		105		499		ccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756.miRNA:10601		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756		395		empty_scaffold						scaffold3626		105		499		ccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756.miRNA:10601		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756		395		empty_scaffold						scaffold3626		105		499		ccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756.miRNA:10602		empty_scaffold				caugucaaauauuagccaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.795		1		21		479		499		CAUGUCAAAUAUUAGCCAAUU		AAUUGUCUAAUAUUUGACAUC		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756		395		empty_scaffold						scaffold3626		105		499		ccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756.miRNA:10603		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756		395		empty_scaffold						scaffold3626		105		499		ccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756.miRNA:10603		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1756		395		empty_scaffold						scaffold3626		105		499		ccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757.miRNA:10605		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757		395		empty_scaffold						scaffold3626		105		499		ccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757.miRNA:10605		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.947		1		20		485		504		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757		395		empty_scaffold						scaffold3626		105		499		ccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757.miRNA:10606		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		03-LUSBE1NG-RP-194_C08_31MAR2007_060		unknown		n/a		unknown		2		14.826		1		20		29		48		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757		395		empty_scaffold						scaffold3626		105		499		ccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757.miRNA:10606		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		LUSBE1NG_Contig829		unknown		n/a		unknown		2		14.304		1		20		73		92		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757		395		empty_scaffold						scaffold3626		105		499		ccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757.miRNA:10607		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757		395		empty_scaffold						scaffold3626		105		499		ccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757.miRNA:10607		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757		395		empty_scaffold						scaffold3626		105		499		ccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757.miRNA:10608		empty_scaffold				caugucaaauauuagccaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.795		1		21		479		499		CAUGUCAAAUAUUAGCCAAUU		AAUUGUCUAAUAUUUGACAUC		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757		395		empty_scaffold						scaffold3626		105		499		ccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757.miRNA:10609		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757		395		empty_scaffold						scaffold3626		105		499		ccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757.miRNA:10609		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1757		395		empty_scaffold						scaffold3626		105		499		ccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758.miRNA:10611		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758		388		empty_scaffold						scaffold3626		113		500		aaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758.miRNA:10611		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.947		1		20		485		504		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758		388		empty_scaffold						scaffold3626		113		500		aaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758.miRNA:10612		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		03-LUSBE1NG-RP-194_C08_31MAR2007_060		unknown		n/a		unknown		2		14.826		1		20		29		48		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758		388		empty_scaffold						scaffold3626		113		500		aaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758.miRNA:10612		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		LUSBE1NG_Contig829		unknown		n/a		unknown		2		14.304		1		20		73		92		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758		388		empty_scaffold						scaffold3626		113		500		aaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758.miRNA:10613		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758		388		empty_scaffold						scaffold3626		113		500		aaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758.miRNA:10613		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758		388		empty_scaffold						scaffold3626		113		500		aaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758.miRNA:10614		empty_scaffold				caugucaaauauuagccaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.795		1		21		479		499		CAUGUCAAAUAUUAGCCAAUU		AAUUGUCUAAUAUUUGACAUC		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758		388		empty_scaffold						scaffold3626		113		500		aaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758.miRNA:10615		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758		388		empty_scaffold						scaffold3626		113		500		aaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758.miRNA:10615		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1758		388		empty_scaffold						scaffold3626		113		500		aaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759.miRNA:10617		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759		388		empty_scaffold						scaffold3626		113		500		aaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759.miRNA:10617		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.947		1		20		485		504		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759		388		empty_scaffold						scaffold3626		113		500		aaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759.miRNA:10618		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		03-LUSBE1NG-RP-194_C08_31MAR2007_060		unknown		n/a		unknown		2		14.826		1		20		29		48		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759		388		empty_scaffold						scaffold3626		113		500		aaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759.miRNA:10618		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		LUSBE1NG_Contig829		unknown		n/a		unknown		2		14.304		1		20		73		92		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759		388		empty_scaffold						scaffold3626		113		500		aaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759.miRNA:10619		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759		388		empty_scaffold						scaffold3626		113		500		aaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759.miRNA:10619		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759		388		empty_scaffold						scaffold3626		113		500		aaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759.miRNA:10620		empty_scaffold				caugucaaauauuagccaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.795		1		21		479		499		CAUGUCAAAUAUUAGCCAAUU		AAUUGUCUAAUAUUUGACAUC		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759		388		empty_scaffold						scaffold3626		113		500		aaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759.miRNA:10621		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759		388		empty_scaffold						scaffold3626		113		500		aaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759.miRNA:10621		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1759		388		empty_scaffold						scaffold3626		113		500		aaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760.miRNA:10623		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760		375		empty_scaffold						scaffold3626		119		493		gauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaaca

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760.miRNA:10623		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.947		1		20		485		504		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760		375		empty_scaffold						scaffold3626		119		493		gauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaaca

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760.miRNA:10624		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		03-LUSBE1NG-RP-194_C08_31MAR2007_060		unknown		n/a		unknown		2		14.826		1		20		29		48		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760		375		empty_scaffold						scaffold3626		119		493		gauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaaca

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760.miRNA:10624		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		LUSBE1NG_Contig829		unknown		n/a		unknown		2		14.304		1		20		73		92		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760		375		empty_scaffold						scaffold3626		119		493		gauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaaca

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760.miRNA:10625		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760		375		empty_scaffold						scaffold3626		119		493		gauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaaca

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760.miRNA:10625		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760		375		empty_scaffold						scaffold3626		119		493		gauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaaca

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760.miRNA:10626		empty_scaffold				caugucaaauauuagccaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.795		1		21		479		499		CAUGUCAAAUAUUAGCCAAUU		AAUUGUCUAAUAUUUGACAUC		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760		375		empty_scaffold						scaffold3626		119		493		gauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaaca

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760.miRNA:10627		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760		375		empty_scaffold						scaffold3626		119		493		gauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaaca

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760.miRNA:10627		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1760		375		empty_scaffold						scaffold3626		119		493		gauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaaca

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763.miRNA:10653		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763		370		empty_scaffold						scaffold3626		131		500		acucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763.miRNA:10653		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.947		1		20		485		504		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763		370		empty_scaffold						scaffold3626		131		500		acucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763.miRNA:10654		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		03-LUSBE1NG-RP-194_C08_31MAR2007_060		unknown		n/a		unknown		2		14.826		1		20		29		48		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763		370		empty_scaffold						scaffold3626		131		500		acucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763.miRNA:10654		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		LUSBE1NG_Contig829		unknown		n/a		unknown		2		14.304		1		20		73		92		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763		370		empty_scaffold						scaffold3626		131		500		acucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763.miRNA:10655		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763		370		empty_scaffold						scaffold3626		131		500		acucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763.miRNA:10655		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763		370		empty_scaffold						scaffold3626		131		500		acucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763.miRNA:10656		empty_scaffold				caugucaaauauuagccaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.795		1		21		479		499		CAUGUCAAAUAUUAGCCAAUU		AAUUGUCUAAUAUUUGACAUC		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763		370		empty_scaffold						scaffold3626		131		500		acucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763.miRNA:10657		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763		370		empty_scaffold						scaffold3626		131		500		acucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763.miRNA:10657		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1763		370		empty_scaffold						scaffold3626		131		500		acucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1766.miRNA:10683		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1766		365		empty_scaffold						scaffold3626		136		500		uacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1766.miRNA:10683		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1766		365		empty_scaffold						scaffold3626		136		500		uacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1766.miRNA:10684		empty_scaffold				caugucaaauauuagccaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.795		1		21		479		499		CAUGUCAAAUAUUAGCCAAUU		AAUUGUCUAAUAUUUGACAUC		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1766		365		empty_scaffold						scaffold3626		136		500		uacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1766.miRNA:10685		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1766		365		empty_scaffold						scaffold3626		136		500		uacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1766.miRNA:10685		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1766		365		empty_scaffold						scaffold3626		136		500		uacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1766.miRNA:10686		empty_scaffold				caugcaugucaaauauuagcc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.87		1		21		411		431		CAUGCAUGUCAAAUAUUAGCC		GGCUAAUAUCUUACAUGCAUG		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1766		365		empty_scaffold						scaffold3626		136		500		uacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1769.miRNA:10713		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1769		359		empty_scaffold						scaffold3626		142		500		caugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1769.miRNA:10713		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1769		359		empty_scaffold						scaffold3626		142		500		caugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1769.miRNA:10714		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1769		359		empty_scaffold						scaffold3626		142		500		caugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1769.miRNA:10714		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1769		359		empty_scaffold						scaffold3626		142		500		caugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1769.miRNA:10715		empty_scaffold				caaauauuagccaauuugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1769		359		empty_scaffold						scaffold3626		142		500		caugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1769.miRNA:10716		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauuugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUUUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1769		359		empty_scaffold						scaffold3626		142		500		caugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1769.miRNA:10717		empty_scaffold				gucaaauauuagccaauuuga		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		10.958		1		21		476		496		GUCAAAUAUUAGCCAAUUUGA		UCAAAUUGUCUAAUAUUUGAC		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1769		359		empty_scaffold						scaffold3626		142		500		caugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1769.miRNA:10718		empty_scaffold				ugucaaauauuagccaauuug		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.065		1		21		477		497		UGUCAAAUAUUAGCCAAUUUG		CAAAUUGUCUAAUAUUUGACA		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1769		359		empty_scaffold						scaffold3626		142		500		caugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1775.miRNA:10761		empty_scaffold				cauuugaccauuauuuauaaa		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		16.57		1		20		147		166		CAUUUGACCAUUAUUUAUAA		UUGUAAAAAAUGGUCAAAUG		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1775		498		empty_scaffold						scaffold3626		2		499		caaauaauagucaaaugaaguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1775.miRNA:10762		empty_scaffold				ucauuugaccauuauuuauaa		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		16.548		1		21		147		167		UCAUUUGACCAUUAUUUAUAA		UUGUAAAAAAUGGUCAAAUGG		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1775		498		empty_scaffold						scaffold3626		2		499		caaauaauagucaaaugaaguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1775.miRNA:10764		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1775		498		empty_scaffold						scaffold3626		2		499		caaauaauagucaaaugaaguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1775.miRNA:10764		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.947		1		20		485		504		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1775		498		empty_scaffold						scaffold3626		2		499		caaauaauagucaaaugaaguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1775.miRNA:10765		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		03-LUSBE1NG-RP-194_C08_31MAR2007_060		unknown		n/a		unknown		2		14.826		1		20		29		48		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1775		498		empty_scaffold						scaffold3626		2		499		caaauaauagucaaaugaaguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1775.miRNA:10765		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		LUSBE1NG_Contig829		unknown		n/a		unknown		2		14.304		1		20		73		92		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1775		498		empty_scaffold						scaffold3626		2		499		caaauaauagucaaaugaaguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuaugu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1776.miRNA:10767		empty_scaffold				cauuugaccauuauuuauaaa		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		16.57		1		20		147		166		CAUUUGACCAUUAUUUAUAA		UUGUAAAAAAUGGUCAAAUG		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1776		481		empty_scaffold						scaffold3626		20		500		aguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1776.miRNA:10768		empty_scaffold				ucauuugaccauuauuuauaa		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		16.548		1		21		147		167		UCAUUUGACCAUUAUUUAUAA		UUGUAAAAAAUGGUCAAAUGG		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1776		481		empty_scaffold						scaffold3626		20		500		aguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1776.miRNA:10770		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1776		481		empty_scaffold						scaffold3626		20		500		aguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1776.miRNA:10770		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.947		1		20		485		504		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1776		481		empty_scaffold						scaffold3626		20		500		aguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1776.miRNA:10771		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		03-LUSBE1NG-RP-194_C08_31MAR2007_060		unknown		n/a		unknown		2		14.826		1		20		29		48		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1776		481		empty_scaffold						scaffold3626		20		500		aguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1776.miRNA:10771		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		LUSBE1NG_Contig829		unknown		n/a		unknown		2		14.304		1		20		73		92		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1776		481		empty_scaffold						scaffold3626		20		500		aguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1777.miRNA:10773		empty_scaffold				cauuugaccauuauuuauaaa		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		16.57		1		20		147		166		CAUUUGACCAUUAUUUAUAA		UUGUAAAAAAUGGUCAAAUG		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1777		481		empty_scaffold						scaffold3626		20		500		aguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1777.miRNA:10774		empty_scaffold				ucauuugaccauuauuuauaa		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		16.548		1		21		147		167		UCAUUUGACCAUUAUUUAUAA		UUGUAAAAAAUGGUCAAAUGG		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1777		481		empty_scaffold						scaffold3626		20		500		aguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1777.miRNA:10776		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1777		481		empty_scaffold						scaffold3626		20		500		aguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1777.miRNA:10776		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.947		1		20		485		504		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1777		481		empty_scaffold						scaffold3626		20		500		aguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1777.miRNA:10777		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		03-LUSBE1NG-RP-194_C08_31MAR2007_060		unknown		n/a		unknown		2		14.826		1		20		29		48		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1777		481		empty_scaffold						scaffold3626		20		500		aguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1777.miRNA:10777		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		LUSBE1NG_Contig829		unknown		n/a		unknown		2		14.304		1		20		73		92		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1777		481		empty_scaffold						scaffold3626		20		500		aguuaaaacccauuuuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1782.miRNA:10802		empty_scaffold				cauuugaccauuauuuauaaa		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		16.57		1		20		147		166		CAUUUGACCAUUAUUUAUAA		UUGUAAAAAAUGGUCAAAUG		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1782		467		empty_scaffold						scaffold3626		34		500		uuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1782.miRNA:10803		empty_scaffold				ucauuugaccauuauuuauaa		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		16.548		1		21		147		167		UCAUUUGACCAUUAUUUAUAA		UUGUAAAAAAUGGUCAAAUGG		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1782		467		empty_scaffold						scaffold3626		34		500		uuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1782.miRNA:10805		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1782		467		empty_scaffold						scaffold3626		34		500		uuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1782.miRNA:10805		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.947		1		20		485		504		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1782		467		empty_scaffold						scaffold3626		34		500		uuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1782.miRNA:10806		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		03-LUSBE1NG-RP-194_C08_31MAR2007_060		unknown		n/a		unknown		2		14.826		1		20		29		48		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1782		467		empty_scaffold						scaffold3626		34		500		uuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1782.miRNA:10806		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		LUSBE1NG_Contig829		unknown		n/a		unknown		2		14.304		1		20		73		92		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1782		467		empty_scaffold						scaffold3626		34		500		uuguuccacaaaaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1783.miRNA:10808		empty_scaffold				cauuugaccauuauuuauaaa		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		16.57		1		20		147		166		CAUUUGACCAUUAUUUAUAA		UUGUAAAAAAUGGUCAAAUG		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1783		456		empty_scaffold						scaffold3626		45		500		aaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1783.miRNA:10809		empty_scaffold				ucauuugaccauuauuuauaa		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		16.548		1		21		147		167		UCAUUUGACCAUUAUUUAUAA		UUGUAAAAAAUGGUCAAAUGG		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1783		456		empty_scaffold						scaffold3626		45		500		aaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1783.miRNA:10811		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1783		456		empty_scaffold						scaffold3626		45		500		aaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1783.miRNA:10811		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.947		1		20		485		504		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1783		456		empty_scaffold						scaffold3626		45		500		aaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1783.miRNA:10812		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		03-LUSBE1NG-RP-194_C08_31MAR2007_060		unknown		n/a		unknown		2		14.826		1		20		29		48		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1783		456		empty_scaffold						scaffold3626		45		500		aaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1783.miRNA:10812		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		LUSBE1NG_Contig829		unknown		n/a		unknown		2		14.304		1		20		73		92		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1783		456		empty_scaffold						scaffold3626		45		500		aaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1784.miRNA:10814		empty_scaffold				cauuugaccauuauuuauaaa		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		16.57		1		20		147		166		CAUUUGACCAUUAUUUAUAA		UUGUAAAAAAUGGUCAAAUG		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1784		456		empty_scaffold						scaffold3626		45		500		aaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1784.miRNA:10815		empty_scaffold				ucauuugaccauuauuuauaa		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		16.548		1		21		147		167		UCAUUUGACCAUUAUUUAUAA		UUGUAAAAAAUGGUCAAAUGG		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1784		456		empty_scaffold						scaffold3626		45		500		aaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1784.miRNA:10817		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1784		456		empty_scaffold						scaffold3626		45		500		aaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1784.miRNA:10817		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.947		1		20		485		504		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1784		456		empty_scaffold						scaffold3626		45		500		aaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1784.miRNA:10818		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		03-LUSBE1NG-RP-194_C08_31MAR2007_060		unknown		n/a		unknown		2		14.826		1		20		29		48		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1784		456		empty_scaffold						scaffold3626		45		500		aaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1784.miRNA:10818		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		LUSBE1NG_Contig829		unknown		n/a		unknown		2		14.304		1		20		73		92		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1784		456		empty_scaffold						scaffold3626		45		500		aaacauaauaaugaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1785.miRNA:10820		empty_scaffold				cauuugaccauuauuuauaaa		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		16.57		1		20		147		166		CAUUUGACCAUUAUUUAUAA		UUGUAAAAAAUGGUCAAAUG		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1785		446		empty_scaffold						scaffold3626		55		500		augaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1785.miRNA:10821		empty_scaffold				ucauuugaccauuauuuauaa		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		16.548		1		21		147		167		UCAUUUGACCAUUAUUUAUAA		UUGUAAAAAAUGGUCAAAUGG		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1785		446		empty_scaffold						scaffold3626		55		500		augaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1785.miRNA:10823		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1785		446		empty_scaffold						scaffold3626		55		500		augaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1785.miRNA:10823		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.947		1		20		485		504		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1785		446		empty_scaffold						scaffold3626		55		500		augaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1785.miRNA:10824		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		03-LUSBE1NG-RP-194_C08_31MAR2007_060		unknown		n/a		unknown		2		14.826		1		20		29		48		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1785		446		empty_scaffold						scaffold3626		55		500		augaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1785.miRNA:10824		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		LUSBE1NG_Contig829		unknown		n/a		unknown		2		14.304		1		20		73		92		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1785		446		empty_scaffold						scaffold3626		55		500		augaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1786.miRNA:10826		empty_scaffold				cauuugaccauuauuuauaaa		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		16.57		1		20		147		166		CAUUUGACCAUUAUUUAUAA		UUGUAAAAAAUGGUCAAAUG		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1786		446		empty_scaffold						scaffold3626		55		500		augaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1786.miRNA:10827		empty_scaffold				ucauuugaccauuauuuauaa		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		16.548		1		21		147		167		UCAUUUGACCAUUAUUUAUAA		UUGUAAAAAAUGGUCAAAUGG		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1786		446		empty_scaffold						scaffold3626		55		500		augaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1786.miRNA:10829		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1786		446		empty_scaffold						scaffold3626		55		500		augaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1786.miRNA:10829		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.947		1		20		485		504		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1786		446		empty_scaffold						scaffold3626		55		500		augaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1786.miRNA:10830		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		03-LUSBE1NG-RP-194_C08_31MAR2007_060		unknown		n/a		unknown		2		14.826		1		20		29		48		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1786		446		empty_scaffold						scaffold3626		55		500		augaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1786.miRNA:10830		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		LUSBE1NG_Contig829		unknown		n/a		unknown		2		14.304		1		20		73		92		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1786		446		empty_scaffold						scaffold3626		55		500		augaguaaaauuggauuuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1787.miRNA:10832		empty_scaffold				cauuugaccauuauuuauaaa		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		16.57		1		20		147		166		CAUUUGACCAUUAUUUAUAA		UUGUAAAAAAUGGUCAAAUG		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1787		430		empty_scaffold						scaffold3626		71		500		uuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1787.miRNA:10834		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1787		430		empty_scaffold						scaffold3626		71		500		uuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1787.miRNA:10834		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.947		1		20		485		504		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1787		430		empty_scaffold						scaffold3626		71		500		uuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1787.miRNA:10835		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		03-LUSBE1NG-RP-194_C08_31MAR2007_060		unknown		n/a		unknown		2		14.826		1		20		29		48		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1787		430		empty_scaffold						scaffold3626		71		500		uuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1787.miRNA:10835		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		LUSBE1NG_Contig829		unknown		n/a		unknown		2		14.304		1		20		73		92		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1787		430		empty_scaffold						scaffold3626		71		500		uuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1787.miRNA:10837		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1787		430		empty_scaffold						scaffold3626		71		500		uuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1787.miRNA:10837		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1787		430		empty_scaffold						scaffold3626		71		500		uuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1788.miRNA:10838		empty_scaffold				cauuugaccauuauuuauaaa		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		16.57		1		20		147		166		CAUUUGACCAUUAUUUAUAA		UUGUAAAAAAUGGUCAAAUG		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1788		430		empty_scaffold						scaffold3626		71		500		uuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1788.miRNA:10840		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1788		430		empty_scaffold						scaffold3626		71		500		uuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1788.miRNA:10840		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.947		1		20		485		504		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1788		430		empty_scaffold						scaffold3626		71		500		uuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1788.miRNA:10841		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		03-LUSBE1NG-RP-194_C08_31MAR2007_060		unknown		n/a		unknown		2		14.826		1		20		29		48		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1788		430		empty_scaffold						scaffold3626		71		500		uuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1788.miRNA:10841		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		LUSBE1NG_Contig829		unknown		n/a		unknown		2		14.304		1		20		73		92		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1788		430		empty_scaffold						scaffold3626		71		500		uuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1788.miRNA:10843		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1788		430		empty_scaffold						scaffold3626		71		500		uuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1788.miRNA:10843		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1788		430		empty_scaffold						scaffold3626		71		500		uuguuacaucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1789.miRNA:10844		empty_scaffold				cauuugaccauuauuuauaaa		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		16.57		1		20		147		166		CAUUUGACCAUUAUUUAUAA		UUGUAAAAAAUGGUCAAAUG		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1789		423		empty_scaffold						scaffold3626		78		500		aucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1789.miRNA:10846		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1789		423		empty_scaffold						scaffold3626		78		500		aucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1789.miRNA:10846		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.947		1		20		485		504		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1789		423		empty_scaffold						scaffold3626		78		500		aucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1789.miRNA:10847		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		03-LUSBE1NG-RP-194_C08_31MAR2007_060		unknown		n/a		unknown		2		14.826		1		20		29		48		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1789		423		empty_scaffold						scaffold3626		78		500		aucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1789.miRNA:10847		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		LUSBE1NG_Contig829		unknown		n/a		unknown		2		14.304		1		20		73		92		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1789		423		empty_scaffold						scaffold3626		78		500		aucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1789.miRNA:10849		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1789		423		empty_scaffold						scaffold3626		78		500		aucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1789.miRNA:10849		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1789		423		empty_scaffold						scaffold3626		78		500		aucauuugaccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790.miRNA:10850		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790		414		empty_scaffold						scaffold3626		87		500		ccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790.miRNA:10850		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.947		1		20		485		504		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790		414		empty_scaffold						scaffold3626		87		500		ccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790.miRNA:10851		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		03-LUSBE1NG-RP-194_C08_31MAR2007_060		unknown		n/a		unknown		2		14.826		1		20		29		48		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790		414		empty_scaffold						scaffold3626		87		500		ccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790.miRNA:10851		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		LUSBE1NG_Contig829		unknown		n/a		unknown		2		14.304		1		20		73		92		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790		414		empty_scaffold						scaffold3626		87		500		ccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790.miRNA:10852		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790		414		empty_scaffold						scaffold3626		87		500		ccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790.miRNA:10852		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790		414		empty_scaffold						scaffold3626		87		500		ccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790.miRNA:10853		empty_scaffold				caugucaaauauuagccaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.795		1		21		479		499		CAUGUCAAAUAUUAGCCAAUU		AAUUGUCUAAUAUUUGACAUC		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790		414		empty_scaffold						scaffold3626		87		500		ccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790.miRNA:10854		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790		414		empty_scaffold						scaffold3626		87		500		ccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790.miRNA:10854		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1790		414		empty_scaffold						scaffold3626		87		500		ccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791.miRNA:10856		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.743		1		21		412		432		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAGC		GCUAAUAUCUUACAUGCAUGU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791		414		empty_scaffold						scaffold3626		87		500		ccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791.miRNA:10856		empty_scaffold				acaugcaugucaaauauuagc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.947		1		20		485		504		ACAUGCAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791		414		empty_scaffold						scaffold3626		87		500		ccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791.miRNA:10857		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		03-LUSBE1NG-RP-194_C08_31MAR2007_060		unknown		n/a		unknown		2		14.826		1		20		29		48		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791		414		empty_scaffold						scaffold3626		87		500		ccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791.miRNA:10857		empty_scaffold				auacaugcaugucaaauauua		LUSBE1NG_Contig829		unknown		n/a		unknown		2		14.304		1		20		73		92		AUACAUGCAUGUCAAAUAUU		AAUAUUGGAUAUGUAUGUAU		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791		414		empty_scaffold						scaffold3626		87		500		ccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791.miRNA:10858		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791		414		empty_scaffold						scaffold3626		87		500		ccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791.miRNA:10858		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791		414		empty_scaffold						scaffold3626		87		500		ccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791.miRNA:10859		empty_scaffold				caugucaaauauuagccaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.795		1		21		479		499		CAUGUCAAAUAUUAGCCAAUU		AAUUGUCUAAUAUUUGACAUC		Cleavage		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791		414		empty_scaffold						scaffold3626		87		500		ccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791.miRNA:10860		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791		414		empty_scaffold						scaffold3626		87		500		ccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791.miRNA:10860		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3626.Lu0910.pre-miRNA:1791		414		empty_scaffold						scaffold3626		87		500		ccauuauuuauaaagauaccauaaugaaacaugauuuuuuagccacucauacaugcaugucaaauauuagccaauuugaaaauguugaaauguuauggcaaaacgguccauuuccagagguuaaccccuuuggaaaucgaccauuuugacaugaaaauuuucaaauuuucaaaugcucuaauauuugacauacauguugggaaugacaaaaauagagguuucaccauguuaggcccuucauauaauagucaaaugaaguuuacaaaauauuuuguucaauacuuaacguaacaccgaauaaaauuuauuuuuaaaacaaauuuuuguucaacacaaacauaacaacgaguaaaaucguauuuuuaacaucauuugaccauuauuuauagagguuccauaaugaaacauuauguu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1792.miRNA:10862		empty_scaffold				uaauauuuaacaugcauguua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.007		1		20		54		73		UAAUAUUUAACAUGCAUGUU		AAUAUGCAUGUAAAAUAUUA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1792		385		empty_scaffold						scaffold3637		115		499		gugaaaauggcuaguuuccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucga

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1792.miRNA:10863		empty_scaffold				aaaucggcuaauauuuaacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.092		1		21		61		81		AAAUCGGCUAAUAUUUAACAU		AUGUAAAAUAUUAGUCGAUUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1792		385		empty_scaffold						scaffold3637		115		499		gugaaaauggcuaguuuccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucga

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1792.miRNA:10865		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		Contig8619		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		216		235		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1792		385		empty_scaffold						scaffold3637		115		499		gugaaaauggcuaguuuccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucga

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1792.miRNA:10865		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		LUSTE1AD-RP-288_F18_22MAY2008_075		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		171		190		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1792		385		empty_scaffold						scaffold3637		115		499		gugaaaauggcuaguuuccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucga

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1793.miRNA:10868		empty_scaffold				uaauauuuaacaugcauguua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.007		1		20		54		73		UAAUAUUUAACAUGCAUGUU		AAUAUGCAUGUAAAAUAUUA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1793		382		empty_scaffold						scaffold3637		117		498		gaaaauggcuaguuuccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1793.miRNA:10869		empty_scaffold				aaaucggcuaauauuuaacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.092		1		21		61		81		AAAUCGGCUAAUAUUUAACAU		AUGUAAAAUAUUAGUCGAUUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1793		382		empty_scaffold						scaffold3637		117		498		gaaaauggcuaguuuccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1793.miRNA:10871		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		Contig8619		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		216		235		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1793		382		empty_scaffold						scaffold3637		117		498		gaaaauggcuaguuuccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1793.miRNA:10871		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		LUSTE1AD-RP-288_F18_22MAY2008_075		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		171		190		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1793		382		empty_scaffold						scaffold3637		117		498		gaaaauggcuaguuuccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1794.miRNA:10874		empty_scaffold				uaauauuuaacaugcauguua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.007		1		20		54		73		UAAUAUUUAACAUGCAUGUU		AAUAUGCAUGUAAAAUAUUA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1794		375		empty_scaffold						scaffold3637		122		496		uggcuaguuuccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1794.miRNA:10875		empty_scaffold				aaaucggcuaauauuuaacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.092		1		21		61		81		AAAUCGGCUAAUAUUUAACAU		AUGUAAAAUAUUAGUCGAUUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1794		375		empty_scaffold						scaffold3637		122		496		uggcuaguuuccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1794.miRNA:10877		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		Contig8619		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		216		235		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1794		375		empty_scaffold						scaffold3637		122		496		uggcuaguuuccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1794.miRNA:10877		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		LUSTE1AD-RP-288_F18_22MAY2008_075		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		171		190		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1794		375		empty_scaffold						scaffold3637		122		496		uggcuaguuuccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1795.miRNA:10880		empty_scaffold				uaauauuuaacaugcauguua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.007		1		20		54		73		UAAUAUUUAACAUGCAUGUU		AAUAUGCAUGUAAAAUAUUA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1795		360		empty_scaffold						scaffold3637		131		490		uccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggc

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1795.miRNA:10881		empty_scaffold				aaaucggcuaauauuuaacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.092		1		21		61		81		AAAUCGGCUAAUAUUUAACAU		AUGUAAAAUAUUAGUCGAUUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1795		360		empty_scaffold						scaffold3637		131		490		uccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggc

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1795.miRNA:10883		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		Contig8619		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		216		235		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1795		360		empty_scaffold						scaffold3637		131		490		uccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggc

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1795.miRNA:10883		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		LUSTE1AD-RP-288_F18_22MAY2008_075		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		171		190		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1795		360		empty_scaffold						scaffold3637		131		490		uccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggc

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1796.miRNA:10886		empty_scaffold				uaauauuuaacaugcauguua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.007		1		20		54		73		UAAUAUUUAACAUGCAUGUU		AAUAUGCAUGUAAAAUAUUA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1796		360		empty_scaffold						scaffold3637		131		490		uccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggc

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1796.miRNA:10887		empty_scaffold				aaaucggcuaauauuuaacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.092		1		21		61		81		AAAUCGGCUAAUAUUUAACAU		AUGUAAAAUAUUAGUCGAUUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1796		360		empty_scaffold						scaffold3637		131		490		uccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggc

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1796.miRNA:10889		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		Contig8619		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		216		235		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1796		360		empty_scaffold						scaffold3637		131		490		uccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggc

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1796.miRNA:10889		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		LUSTE1AD-RP-288_F18_22MAY2008_075		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		171		190		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1796		360		empty_scaffold						scaffold3637		131		490		uccauagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggc

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1797.miRNA:10892		empty_scaffold				uaauauuuaacaugcauguua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.007		1		20		54		73		UAAUAUUUAACAUGCAUGUU		AAUAUGCAUGUAAAAUAUUA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1797		363		empty_scaffold						scaffold3637		135		497		uagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuuc

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1797.miRNA:10893		empty_scaffold				aaaucggcuaauauuuaacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.092		1		21		61		81		AAAUCGGCUAAUAUUUAACAU		AUGUAAAAUAUUAGUCGAUUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1797		363		empty_scaffold						scaffold3637		135		497		uagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuuc

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1797.miRNA:10895		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		Contig8619		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		216		235		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1797		363		empty_scaffold						scaffold3637		135		497		uagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuuc

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1797.miRNA:10895		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		LUSTE1AD-RP-288_F18_22MAY2008_075		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		171		190		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1797		363		empty_scaffold						scaffold3637		135		497		uagauuaaccccuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuuc

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1798.miRNA:10898		empty_scaffold				uaauauuuaacaugcauguua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.007		1		20		54		73		UAAUAUUUAACAUGCAUGUU		AAUAUGCAUGUAAAAUAUUA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1798		353		empty_scaffold						scaffold3637		146		498		cuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1798.miRNA:10899		empty_scaffold				aaaucggcuaauauuuaacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.092		1		21		61		81		AAAUCGGCUAAUAUUUAACAU		AUGUAAAAUAUUAGUCGAUUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1798		353		empty_scaffold						scaffold3637		146		498		cuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1798.miRNA:10901		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		Contig8619		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		216		235		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1798		353		empty_scaffold						scaffold3637		146		498		cuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1798.miRNA:10901		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		LUSTE1AD-RP-288_F18_22MAY2008_075		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		171		190		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1798		353		empty_scaffold						scaffold3637		146		498		cuuugguaauuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1799.miRNA:10904		empty_scaffold				uaauauuuaacaugcauguua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.007		1		20		54		73		UAAUAUUUAACAUGCAUGUU		AAUAUGCAUGUAAAAUAUUA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1799		322		empty_scaffold						scaffold3637		167		488		gucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaaug

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1799.miRNA:10905		empty_scaffold				aaaucggcuaauauuuaacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.092		1		21		61		81		AAAUCGGCUAAUAUUUAACAU		AUGUAAAAUAUUAGUCGAUUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1799		322		empty_scaffold						scaffold3637		167		488		gucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaaug

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1799.miRNA:10907		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		Contig8619		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		216		235		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1799		322		empty_scaffold						scaffold3637		167		488		gucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaaug

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1799.miRNA:10907		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		LUSTE1AD-RP-288_F18_22MAY2008_075		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		171		190		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1799		322		empty_scaffold						scaffold3637		167		488		gucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaaug

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1800.miRNA:10910		empty_scaffold				uaauauuuaacaugcauguua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.007		1		20		54		73		UAAUAUUUAACAUGCAUGUU		AAUAUGCAUGUAAAAUAUUA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1800		320		empty_scaffold						scaffold3637		179		498		agguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1800.miRNA:10911		empty_scaffold				aaaucggcuaauauuuaacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.092		1		21		61		81		AAAUCGGCUAAUAUUUAACAU		AUGUAAAAUAUUAGUCGAUUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1800		320		empty_scaffold						scaffold3637		179		498		agguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1800.miRNA:10913		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		Contig8619		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		216		235		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1800		320		empty_scaffold						scaffold3637		179		498		agguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1800.miRNA:10913		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		LUSTE1AD-RP-288_F18_22MAY2008_075		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		171		190		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1800		320		empty_scaffold						scaffold3637		179		498		agguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1801.miRNA:10916		empty_scaffold				uaauauuuaacaugcauguua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.007		1		20		54		73		UAAUAUUUAACAUGCAUGUU		AAUAUGCAUGUAAAAUAUUA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1801		305		empty_scaffold						scaffold3637		194		498		gaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1801.miRNA:10917		empty_scaffold				aaaucggcuaauauuuaacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.092		1		21		61		81		AAAUCGGCUAAUAUUUAACAU		AUGUAAAAUAUUAGUCGAUUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1801		305		empty_scaffold						scaffold3637		194		498		gaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1801.miRNA:10919		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		Contig8619		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		216		235		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1801		305		empty_scaffold						scaffold3637		194		498		gaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1801.miRNA:10919		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		LUSTE1AD-RP-288_F18_22MAY2008_075		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		171		190		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1801		305		empty_scaffold						scaffold3637		194		498		gaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1802.miRNA:10922		empty_scaffold				uaauauuuaacaugcauguua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.007		1		20		54		73		UAAUAUUUAACAUGCAUGUU		AAUAUGCAUGUAAAAUAUUA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1802		286		empty_scaffold						scaffold3637		203		488		aguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaaug

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1802.miRNA:10923		empty_scaffold				aaaucggcuaauauuuaacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.092		1		21		61		81		AAAUCGGCUAAUAUUUAACAU		AUGUAAAAUAUUAGUCGAUUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1802		286		empty_scaffold						scaffold3637		203		488		aguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaaug

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1802.miRNA:10925		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		Contig8619		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		216		235		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1802		286		empty_scaffold						scaffold3637		203		488		aguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaaug

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1802.miRNA:10925		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		LUSTE1AD-RP-288_F18_22MAY2008_075		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		171		190		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1802		286		empty_scaffold						scaffold3637		203		488		aguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaaug

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1803.miRNA:10928		empty_scaffold				uaauauuuaacaugcauguua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.007		1		20		54		73		UAAUAUUUAACAUGCAUGUU		AAUAUGCAUGUAAAAUAUUA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1803		279		empty_scaffold						scaffold3637		220		498		agaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1803.miRNA:10929		empty_scaffold				aaaucggcuaauauuuaacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.092		1		21		61		81		AAAUCGGCUAAUAUUUAACAU		AUGUAAAAUAUUAGUCGAUUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1803		279		empty_scaffold						scaffold3637		220		498		agaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1803.miRNA:10931		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		Contig8619		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		216		235		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1803		279		empty_scaffold						scaffold3637		220		498		agaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1803.miRNA:10931		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		LUSTE1AD-RP-288_F18_22MAY2008_075		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		171		190		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1803		279		empty_scaffold						scaffold3637		220		498		agaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1804.miRNA:10934		empty_scaffold				uaauauuuaacaugcauguua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.007		1		20		54		73		UAAUAUUUAACAUGCAUGUU		AAUAUGCAUGUAAAAUAUUA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1804		261		empty_scaffold						scaffold3637		226		486		uuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaa

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1804.miRNA:10935		empty_scaffold				aaaucggcuaauauuuaacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.092		1		21		61		81		AAAUCGGCUAAUAUUUAACAU		AUGUAAAAUAUUAGUCGAUUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1804		261		empty_scaffold						scaffold3637		226		486		uuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaa

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1804.miRNA:10937		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		Contig8619		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		216		235		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1804		261		empty_scaffold						scaffold3637		226		486		uuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaa

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1804.miRNA:10937		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		LUSTE1AD-RP-288_F18_22MAY2008_075		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		171		190		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1804		261		empty_scaffold						scaffold3637		226		486		uuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaa

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1805.miRNA:10940		empty_scaffold				uaauauuuaacaugcauguua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.007		1		20		54		73		UAAUAUUUAACAUGCAUGUU		AAUAUGCAUGUAAAAUAUUA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1805		269		empty_scaffold						scaffold3637		230		498		uaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1805.miRNA:10942		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		Contig8619		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		216		235		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1805		269		empty_scaffold						scaffold3637		230		498		uaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1805.miRNA:10942		empty_scaffold				uauuuaacaugcauguuagaa		LUSTE1AD-RP-288_F18_22MAY2008_075		unknown		n/a		unknown		2		22.979		1		20		171		190		UAUUUAACAUGCAUGUUAGA		UCAAGCAUGCAUGUUAAAUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1805		269		empty_scaffold						scaffold3637		230		498		uaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1806.miRNA:10946		empty_scaffold				caacauguaugucaaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		10.173		1		21		486		506		CAACAUGUAUGUCAAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1806		499		empty_scaffold						scaffold3637		252		750		gcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1806.miRNA:10948		empty_scaffold				uucaacauguaugucaaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UUCAACAUGUAUGUCAAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1806		499		empty_scaffold						scaffold3637		252		750		gcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1806.miRNA:10949		empty_scaffold				uuucaacauguaugucaaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUUCAACAUGUAUGUCAAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1806		499		empty_scaffold						scaffold3637		252		750		gcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1806.miRNA:10950		empty_scaffold				ucaacauguaugucaaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		UCAACAUGUAUGUCAAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1806		499		empty_scaffold						scaffold3637		252		750		gcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1806.miRNA:10951		empty_scaffold				aacauguaugucaaauauuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.66		1		21		485		505		AACAUGUAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1806		499		empty_scaffold						scaffold3637		252		750		gcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1807.miRNA:10952		empty_scaffold				caacauguaugucaaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		10.173		1		21		486		506		CAACAUGUAUGUCAAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1807		456		empty_scaffold						scaffold3637		295		750		gcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1807.miRNA:10954		empty_scaffold				uucaacauguaugucaaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UUCAACAUGUAUGUCAAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1807		456		empty_scaffold						scaffold3637		295		750		gcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1807.miRNA:10955		empty_scaffold				uuucaacauguaugucaaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUUCAACAUGUAUGUCAAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1807		456		empty_scaffold						scaffold3637		295		750		gcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1807.miRNA:10956		empty_scaffold				ucaacauguaugucaaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		UCAACAUGUAUGUCAAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1807		456		empty_scaffold						scaffold3637		295		750		gcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1807.miRNA:10957		empty_scaffold				aacauguaugucaaauauuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.66		1		21		485		505		AACAUGUAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1807		456		empty_scaffold						scaffold3637		295		750		gcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1808.miRNA:10958		empty_scaffold				caacauguaugucaaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		10.173		1		21		486		506		CAACAUGUAUGUCAAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1808		437		empty_scaffold						scaffold3637		308		744		agccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaa

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1808.miRNA:10960		empty_scaffold				uucaacauguaugucaaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UUCAACAUGUAUGUCAAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1808		437		empty_scaffold						scaffold3637		308		744		agccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaa

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1808.miRNA:10961		empty_scaffold				ucaacauguaugucaaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		UCAACAUGUAUGUCAAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1808		437		empty_scaffold						scaffold3637		308		744		agccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaa

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1808.miRNA:10962		empty_scaffold				uuucaacauguaugucaaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUUCAACAUGUAUGUCAAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1808		437		empty_scaffold						scaffold3637		308		744		agccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaa

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1808.miRNA:10963		empty_scaffold				aacauguaugucaaauauuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.66		1		21		485		505		AACAUGUAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1808		437		empty_scaffold						scaffold3637		308		744		agccaaaugaaguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaa

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1809.miRNA:10964		empty_scaffold				caacauguaugucaaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		10.173		1		21		486		506		CAACAUGUAUGUCAAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1809		433		empty_scaffold						scaffold3637		318		750		aguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1809.miRNA:10966		empty_scaffold				uucaacauguaugucaaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UUCAACAUGUAUGUCAAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1809		433		empty_scaffold						scaffold3637		318		750		aguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1809.miRNA:10967		empty_scaffold				ucaacauguaugucaaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		UCAACAUGUAUGUCAAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1809		433		empty_scaffold						scaffold3637		318		750		aguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1809.miRNA:10968		empty_scaffold				uuucaacauguaugucaaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUUCAACAUGUAUGUCAAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1809		433		empty_scaffold						scaffold3637		318		750		aguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1809.miRNA:10969		empty_scaffold				aacauguaugucaaauauuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.66		1		21		485		505		AACAUGUAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1809		433		empty_scaffold						scaffold3637		318		750		aguuaaaaccauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1810.miRNA:10970		empty_scaffold				caacauguaugucaaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		10.173		1		21		486		506		CAACAUGUAUGUCAAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1810		426		empty_scaffold						scaffold3637		325		750		accauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1810.miRNA:10972		empty_scaffold				uucaacauguaugucaaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UUCAACAUGUAUGUCAAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1810		426		empty_scaffold						scaffold3637		325		750		accauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1810.miRNA:10973		empty_scaffold				ucaacauguaugucaaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		UCAACAUGUAUGUCAAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1810		426		empty_scaffold						scaffold3637		325		750		accauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1810.miRNA:10974		empty_scaffold				uuucaacauguaugucaaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUUCAACAUGUAUGUCAAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1810		426		empty_scaffold						scaffold3637		325		750		accauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1810.miRNA:10975		empty_scaffold				aacauguaugucaaauauuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.66		1		21		485		505		AACAUGUAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1810		426		empty_scaffold						scaffold3637		325		750		accauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1811.miRNA:10976		empty_scaffold				caacauguaugucaaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		10.173		1		21		486		506		CAACAUGUAUGUCAAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1811		424		empty_scaffold						scaffold3637		327		750		cauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1811.miRNA:10978		empty_scaffold				uucaacauguaugucaaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UUCAACAUGUAUGUCAAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1811		424		empty_scaffold						scaffold3637		327		750		cauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1811.miRNA:10979		empty_scaffold				uuucaacauguaugucaaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUUCAACAUGUAUGUCAAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1811		424		empty_scaffold						scaffold3637		327		750		cauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1811.miRNA:10980		empty_scaffold				ucaacauguaugucaaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		UCAACAUGUAUGUCAAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1811		424		empty_scaffold						scaffold3637		327		750		cauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1811.miRNA:10981		empty_scaffold				aacauguaugucaaauauuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.66		1		21		485		505		AACAUGUAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1811		424		empty_scaffold						scaffold3637		327		750		cauuuuugaacaagcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1812.miRNA:10982		empty_scaffold				caacauguaugucaaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		10.173		1		21		486		506		CAACAUGUAUGUCAAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1812		406		empty_scaffold						scaffold3637		339		744		agcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaa

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1812.miRNA:10984		empty_scaffold				uucaacauguaugucaaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UUCAACAUGUAUGUCAAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1812		406		empty_scaffold						scaffold3637		339		744		agcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaa

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1812.miRNA:10985		empty_scaffold				ucaacauguaugucaaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		UCAACAUGUAUGUCAAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1812		406		empty_scaffold						scaffold3637		339		744		agcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaa

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1812.miRNA:10986		empty_scaffold				uuucaacauguaugucaaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUUCAACAUGUAUGUCAAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1812		406		empty_scaffold						scaffold3637		339		744		agcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaa

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1812.miRNA:10987		empty_scaffold				aacauguaugucaaauauuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.66		1		21		485		505		AACAUGUAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1812		406		empty_scaffold						scaffold3637		339		744		agcuaaaauaacaacgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaa

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:10988		empty_scaffold				caacauguaugucaaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		10.173		1		21		486		506		CAACAUGUAUGUCAAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1813		398		empty_scaffold						scaffold3637		353		750		cgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:10990		empty_scaffold				uucaacauguaugucaaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UUCAACAUGUAUGUCAAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1813		398		empty_scaffold						scaffold3637		353		750		cgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:10991		empty_scaffold				ucaacauguaugucaaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		UCAACAUGUAUGUCAAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1813		398		empty_scaffold						scaffold3637		353		750		cgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:10992		empty_scaffold				uuucaacauguaugucaaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUUCAACAUGUAUGUCAAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1813		398		empty_scaffold						scaffold3637		353		750		cgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:10993		empty_scaffold				aacauguaugucaaauauuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.66		1		21		485		505		AACAUGUAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1813		398		empty_scaffold						scaffold3637		353		750		cgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1814.miRNA:10994		empty_scaffold				caacauguaugucaaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		10.173		1		21		486		506		CAACAUGUAUGUCAAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1814		398		empty_scaffold						scaffold3637		353		750		cgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1814.miRNA:10996		empty_scaffold				uucaacauguaugucaaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UUCAACAUGUAUGUCAAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1814		398		empty_scaffold						scaffold3637		353		750		cgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1814.miRNA:10997		empty_scaffold				ucaacauguaugucaaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		UCAACAUGUAUGUCAAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1814		398		empty_scaffold						scaffold3637		353		750		cgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1814.miRNA:10998		empty_scaffold				uuucaacauguaugucaaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUUCAACAUGUAUGUCAAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1814		398		empty_scaffold						scaffold3637		353		750		cgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1814.miRNA:10999		empty_scaffold				aacauguaugucaaauauuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.66		1		21		485		505		AACAUGUAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1814		398		empty_scaffold						scaffold3637		353		750		cgaguaaaauuacauucgagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1815.miRNA:11000		empty_scaffold				caacauguaugucaaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		10.173		1		21		486		506		CAACAUGUAUGUCAAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1815		381		empty_scaffold						scaffold3637		370		750		gagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1815.miRNA:11002		empty_scaffold				uucaacauguaugucaaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UUCAACAUGUAUGUCAAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1815		381		empty_scaffold						scaffold3637		370		750		gagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1815.miRNA:11003		empty_scaffold				uuucaacauguaugucaaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUUCAACAUGUAUGUCAAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1815		381		empty_scaffold						scaffold3637		370		750		gagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1815.miRNA:11004		empty_scaffold				ucaacauguaugucaaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		UCAACAUGUAUGUCAAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1815		381		empty_scaffold						scaffold3637		370		750		gagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1815.miRNA:11005		empty_scaffold				aacauguaugucaaauauuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.66		1		21		485		505		AACAUGUAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1815		381		empty_scaffold						scaffold3637		370		750		gagcuccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1816.miRNA:11006		empty_scaffold				caacauguaugucaaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		10.173		1		21		486		506		CAACAUGUAUGUCAAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1816		376		empty_scaffold						scaffold3637		375		750		ccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1816.miRNA:11008		empty_scaffold				uucaacauguaugucaaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UUCAACAUGUAUGUCAAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1816		376		empty_scaffold						scaffold3637		375		750		ccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1816.miRNA:11009		empty_scaffold				ucaacauguaugucaaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		UCAACAUGUAUGUCAAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1816		376		empty_scaffold						scaffold3637		375		750		ccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1816.miRNA:11010		empty_scaffold				uuucaacauguaugucaaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUUCAACAUGUAUGUCAAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1816		376		empty_scaffold						scaffold3637		375		750		ccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1816.miRNA:11011		empty_scaffold				aacauguaugucaaauauuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.66		1		21		485		505		AACAUGUAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1816		376		empty_scaffold						scaffold3637		375		750		ccguuuggccacuguuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1817.miRNA:11012		empty_scaffold				caacauguaugucaaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		10.173		1		21		486		506		CAACAUGUAUGUCAAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1817		357		empty_scaffold						scaffold3637		388		744		guuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaa

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1817.miRNA:11014		empty_scaffold				uucaacauguaugucaaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UUCAACAUGUAUGUCAAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1817		357		empty_scaffold						scaffold3637		388		744		guuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaa

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1817.miRNA:11015		empty_scaffold				ucaacauguaugucaaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		UCAACAUGUAUGUCAAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1817		357		empty_scaffold						scaffold3637		388		744		guuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaa

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1817.miRNA:11016		empty_scaffold				uuucaacauguaugucaaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUUCAACAUGUAUGUCAAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1817		357		empty_scaffold						scaffold3637		388		744		guuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaa

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1817.miRNA:11017		empty_scaffold				aacauguaugucaaauauuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.66		1		21		485		505		AACAUGUAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1817		357		empty_scaffold						scaffold3637		388		744		guuuauugggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaa

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1818.miRNA:11018		empty_scaffold				caacauguaugucaaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		10.173		1		21		486		506		CAACAUGUAUGUCAAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1818		343		empty_scaffold						scaffold3637		395		737		gggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1818.miRNA:11020		empty_scaffold				uucaacauguaugucaaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UUCAACAUGUAUGUCAAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1818		343		empty_scaffold						scaffold3637		395		737		gggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1818.miRNA:11021		empty_scaffold				ucaacauguaugucaaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		UCAACAUGUAUGUCAAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1818		343		empty_scaffold						scaffold3637		395		737		gggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1818.miRNA:11022		empty_scaffold				uuucaacauguaugucaaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUUCAACAUGUAUGUCAAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1818		343		empty_scaffold						scaffold3637		395		737		gggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1818.miRNA:11023		empty_scaffold				aacauguaugucaaauauuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.66		1		21		485		505		AACAUGUAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1818		343		empty_scaffold						scaffold3637		395		737		gggguuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccg

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1819.miRNA:11024		empty_scaffold				caacauguaugucaaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		10.173		1		21		486		506		CAACAUGUAUGUCAAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1819		353		empty_scaffold						scaffold3637		398		750		guuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1819.miRNA:11026		empty_scaffold				uucaacauguaugucaaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UUCAACAUGUAUGUCAAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1819		353		empty_scaffold						scaffold3637		398		750		guuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1819.miRNA:11027		empty_scaffold				ucaacauguaugucaaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		UCAACAUGUAUGUCAAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1819		353		empty_scaffold						scaffold3637		398		750		guuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1819.miRNA:11028		empty_scaffold				uuucaacauguaugucaaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUUCAACAUGUAUGUCAAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1819		353		empty_scaffold						scaffold3637		398		750		guuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1819.miRNA:11029		empty_scaffold				aacauguaugucaaauauuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.66		1		21		485		505		AACAUGUAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1819		353		empty_scaffold						scaffold3637		398		750		guuaacaugaugccccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1820.miRNA:11030		empty_scaffold				caacauguaugucaaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		10.173		1		21		486		506		CAACAUGUAUGUCAAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1820		340		empty_scaffold						scaffold3637		411		750		cccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1820.miRNA:11032		empty_scaffold				uucaacauguaugucaaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UUCAACAUGUAUGUCAAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1820		340		empty_scaffold						scaffold3637		411		750		cccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1820.miRNA:11033		empty_scaffold				uuucaacauguaugucaaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUUCAACAUGUAUGUCAAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1820		340		empty_scaffold						scaffold3637		411		750		cccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1820.miRNA:11034		empty_scaffold				ucaacauguaugucaaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		UCAACAUGUAUGUCAAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1820		340		empty_scaffold						scaffold3637		411		750		cccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1820.miRNA:11035		empty_scaffold				aacauguaugucaaauauuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.66		1		21		485		505		AACAUGUAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1820		340		empty_scaffold						scaffold3637		411		750		cccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1821.miRNA:11036		empty_scaffold				caacauguaugucaaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		10.173		1		21		486		506		CAACAUGUAUGUCAAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1821		340		empty_scaffold						scaffold3637		411		750		cccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1821.miRNA:11038		empty_scaffold				uucaacauguaugucaaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UUCAACAUGUAUGUCAAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1821		340		empty_scaffold						scaffold3637		411		750		cccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1821.miRNA:11039		empty_scaffold				uuucaacauguaugucaaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUUCAACAUGUAUGUCAAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1821		340		empty_scaffold						scaffold3637		411		750		cccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1821.miRNA:11040		empty_scaffold				ucaacauguaugucaaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		UCAACAUGUAUGUCAAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1821		340		empty_scaffold						scaffold3637		411		750		cccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1821.miRNA:11041		empty_scaffold				aacauguaugucaaauauuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.66		1		21		485		505		AACAUGUAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1821		340		empty_scaffold						scaffold3637		411		750		cccuugauuuucaagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1822.miRNA:11042		empty_scaffold				caacauguaugucaaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		10.173		1		21		486		506		CAACAUGUAUGUCAAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1822		328		empty_scaffold						scaffold3637		423		750		aagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1822.miRNA:11044		empty_scaffold				uuucaacauguaugucaaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUUCAACAUGUAUGUCAAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1822		328		empty_scaffold						scaffold3637		423		750		aagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1822.miRNA:11045		empty_scaffold				uucaacauguaugucaaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UUCAACAUGUAUGUCAAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1822		328		empty_scaffold						scaffold3637		423		750		aagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1822.miRNA:11046		empty_scaffold				ucaacauguaugucaaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		UCAACAUGUAUGUCAAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1822		328		empty_scaffold						scaffold3637		423		750		aagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1822.miRNA:11047		empty_scaffold				aacauguaugucaaauauuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.66		1		21		485		505		AACAUGUAUGUCAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGUU		Cleavage		scaffold3637.Lu0910.pre-miRNA:1822		328		empty_scaffold						scaffold3637		423		750		aagccauuuucaacauguaugucaaauauuagucgauuuggaauuauuuaauguuuuguuaaaauggcuaguuucgauagguuaaccccuuuagaaauugauuguuaguaauuuucuucuaaaaauggucaauuucuauagguuaaccccguuggaaauugacaguuuugaccaaaaaauagaaauuuuuuaaaucggcuaauauuuaacaugcauguuagaaauggcuaaaaauugagguuucaccauguuaaggcuuugaaaugauagccaaaugaaguuaaaaccauuucucagcauucuaaaauaacaccgaguaaaauuacuu

		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1851.miRNA:11216		empty_scaffold				ugcacuucaaucaugcacuau		LUSME1NG-RP-166_F10_21MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		20.771		1		21		297		317		UGCACUUCAAUCAUGCACUAU		AUGGUGCAUAGUUGAAGUGCA		Cleavage		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1851		445		empty_scaffold						scaffold3696		46		490		caccuccacuauguagcgagcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaa

		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1851.miRNA:11217		empty_scaffold				acuucaaucaugcacuaugca		LUSME1NG-RP-166_F10_21MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		18.857		1		21		294		314		ACUUCAAUCAUGCACUAUGCA		UGCAUGGUGCAUAGUUGAAGU		Translation		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1851		445		empty_scaffold						scaffold3696		46		490		caccuccacuauguagcgagcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaa

		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1851.miRNA:11218		empty_scaffold				cuucaaucaugcacuaugcau		LUSME1NG-RP-166_F10_21MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		18.948		1		21		293		313		CUUCAAUCAUGCACUAUGCAU		GUGCAUGGUGCAUAGUUGAAG		Cleavage		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1851		445		empty_scaffold						scaffold3696		46		490		caccuccacuauguagcgagcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaa

		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1851.miRNA:11220		empty_scaffold				gcacuucaaucaugcacuaug		LUSME1NG-RP-166_F10_21MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		20.698		1		21		296		316		GCACUUCAAUCAUGCACUAUG		CAUGGUGCAUAGUUGAAGUGC		Translation		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1851		445		empty_scaffold						scaffold3696		46		490		caccuccacuauguagcgagcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaa

		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1851.miRNA:11221		empty_scaffold				gugcacuucaaucaugcacua		LUSME1NG-RP-166_F10_21MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		20.311		1		21		298		318		GUGCACUUCAAUCAUGCACUA		UGGUGCAUAGUUGAAGUGCAC		Cleavage		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1851		445		empty_scaffold						scaffold3696		46		490		caccuccacuauguagcgagcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaa

		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1852.miRNA:11222		empty_scaffold				ugcacuucaaucaugcacuau		LUSME1NG-RP-166_F10_21MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		20.771		1		21		297		317		UGCACUUCAAUCAUGCACUAU		AUGGUGCAUAGUUGAAGUGCA		Cleavage		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1852		451		empty_scaffold						scaffold3696		50		500		uccacuauguagcgagcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaauauaucuugg

		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1852.miRNA:11223		empty_scaffold				acuucaaucaugcacuaugca		LUSME1NG-RP-166_F10_21MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		18.857		1		21		294		314		ACUUCAAUCAUGCACUAUGCA		UGCAUGGUGCAUAGUUGAAGU		Translation		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1852		451		empty_scaffold						scaffold3696		50		500		uccacuauguagcgagcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaauauaucuugg

		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1852.miRNA:11224		empty_scaffold				cuucaaucaugcacuaugcau		LUSME1NG-RP-166_F10_21MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		18.948		1		21		293		313		CUUCAAUCAUGCACUAUGCAU		GUGCAUGGUGCAUAGUUGAAG		Cleavage		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1852		451		empty_scaffold						scaffold3696		50		500		uccacuauguagcgagcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaauauaucuugg

		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1852.miRNA:11226		empty_scaffold				gcacuucaaucaugcacuaug		LUSME1NG-RP-166_F10_21MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		20.698		1		21		296		316		GCACUUCAAUCAUGCACUAUG		CAUGGUGCAUAGUUGAAGUGC		Translation		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1852		451		empty_scaffold						scaffold3696		50		500		uccacuauguagcgagcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaauauaucuugg

		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1852.miRNA:11227		empty_scaffold				gugcacuucaaucaugcacua		LUSME1NG-RP-166_F10_21MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		20.311		1		21		298		318		GUGCACUUCAAUCAUGCACUA		UGGUGCAUAGUUGAAGUGCAC		Cleavage		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1852		451		empty_scaffold						scaffold3696		50		500		uccacuauguagcgagcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaauauaucuugg

		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1853.miRNA:11228		empty_scaffold				ugcacuucaaucaugcacuau		LUSME1NG-RP-166_F10_21MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		20.771		1		21		297		317		UGCACUUCAAUCAUGCACUAU		AUGGUGCAUAGUUGAAGUGCA		Cleavage		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1853		441		empty_scaffold						scaffold3696		54		494		cuauguagcgagcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaauaua

		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1853.miRNA:11229		empty_scaffold				acuucaaucaugcacuaugca		LUSME1NG-RP-166_F10_21MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		18.857		1		21		294		314		ACUUCAAUCAUGCACUAUGCA		UGCAUGGUGCAUAGUUGAAGU		Translation		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1853		441		empty_scaffold						scaffold3696		54		494		cuauguagcgagcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaauaua

		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1853.miRNA:11230		empty_scaffold				cuucaaucaugcacuaugcau		LUSME1NG-RP-166_F10_21MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		18.948		1		21		293		313		CUUCAAUCAUGCACUAUGCAU		GUGCAUGGUGCAUAGUUGAAG		Cleavage		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1853		441		empty_scaffold						scaffold3696		54		494		cuauguagcgagcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaauaua

		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1853.miRNA:11232		empty_scaffold				gcacuucaaucaugcacuaug		LUSME1NG-RP-166_F10_21MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		20.698		1		21		296		316		GCACUUCAAUCAUGCACUAUG		CAUGGUGCAUAGUUGAAGUGC		Translation		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1853		441		empty_scaffold						scaffold3696		54		494		cuauguagcgagcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaauaua

		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1853.miRNA:11233		empty_scaffold				gugcacuucaaucaugcacua		LUSME1NG-RP-166_F10_21MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		20.311		1		21		298		318		GUGCACUUCAAUCAUGCACUA		UGGUGCAUAGUUGAAGUGCAC		Cleavage		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1853		441		empty_scaffold						scaffold3696		54		494		cuauguagcgagcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaauaua

		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1854.miRNA:11234		empty_scaffold				ugcacuucaaucaugcacuau		LUSME1NG-RP-166_F10_21MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		20.771		1		21		297		317		UGCACUUCAAUCAUGCACUAU		AUGGUGCAUAGUUGAAGUGCA		Cleavage		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1854		437		empty_scaffold						scaffold3696		64		500		agcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaauauaucuugg

		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1854.miRNA:11235		empty_scaffold				acuucaaucaugcacuaugca		LUSME1NG-RP-166_F10_21MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		18.857		1		21		294		314		ACUUCAAUCAUGCACUAUGCA		UGCAUGGUGCAUAGUUGAAGU		Translation		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1854		437		empty_scaffold						scaffold3696		64		500		agcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaauauaucuugg

		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1854.miRNA:11236		empty_scaffold				cuucaaucaugcacuaugcau		LUSME1NG-RP-166_F10_21MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		18.948		1		21		293		313		CUUCAAUCAUGCACUAUGCAU		GUGCAUGGUGCAUAGUUGAAG		Cleavage		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1854		437		empty_scaffold						scaffold3696		64		500		agcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaauauaucuugg

		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1854.miRNA:11238		empty_scaffold				gcacuucaaucaugcacuaug		LUSME1NG-RP-166_F10_21MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		20.698		1		21		296		316		GCACUUCAAUCAUGCACUAUG		CAUGGUGCAUAGUUGAAGUGC		Translation		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1854		437		empty_scaffold						scaffold3696		64		500		agcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaauauaucuugg

		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1854.miRNA:11239		empty_scaffold				gugcacuucaaucaugcacua		LUSME1NG-RP-166_F10_21MAR2007_070		unknown		n/a		unknown		2		20.311		1		21		298		318		GUGCACUUCAAUCAUGCACUA		UGGUGCAUAGUUGAAGUGCAC		Cleavage		scaffold3696.Lu0910.pre-miRNA:1854		437		empty_scaffold						scaffold3696		64		500		agcacuuuuguauagugaauuuccaaaaugcacaguguaccucgguauggugcacuucaaucaugcacuaugcauagugcaccuauguacggugcacuucaacuaugcauuaugcaaggguacacugcacuuucauuauacauagugcaccuugguauuuuauacauccaccaugcaauauacacugugcucguugguauggugcacuuugacaauccaccuuguauuuuacagcuuauaguacgguauaauuccacuaugcgcacugcauauuacgaugauggaguuccuccauucaucaugcaucgugcacuguacucuggugcaguuucagcaugaauuaugcacugugcacuuugguacaaugcacuacaaccauggacaauugaucgggcacuuugguacuguguauuuccuauaugcacaauauaucuugg

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1855.miRNA:11243		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1855		398		empty_scaffold						scaffold3725		101		498		aaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacccuc

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1856.miRNA:11249		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1856		398		empty_scaffold						scaffold3725		101		498		aaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacccuc

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1857.miRNA:11255		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1857		398		empty_scaffold						scaffold3725		101		498		aaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacccuc

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1858.miRNA:11261		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1858		384		empty_scaffold						scaffold3725		112		495		guaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacc

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1859.miRNA:11267		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1859		384		empty_scaffold						scaffold3725		112		495		guaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacc

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1860.miRNA:11273		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1860		384		empty_scaffold						scaffold3725		112		495		guaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacc

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1861.miRNA:11279		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1861		380		empty_scaffold						scaffold3725		115		494		augaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1862.miRNA:11285		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1862		380		empty_scaffold						scaffold3725		115		494		augaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1863.miRNA:11291		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1863		380		empty_scaffold						scaffold3725		115		494		augaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1864.miRNA:11297		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1864		369		empty_scaffold						scaffold3725		126		494		auuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1865.miRNA:11303		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1865		369		empty_scaffold						scaffold3725		126		494		auuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1866.miRNA:11309		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1866		369		empty_scaffold						scaffold3725		126		494		auuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1867.miRNA:11315		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1867		355		empty_scaffold						scaffold3725		139		493		cucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauua

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1868.miRNA:11321		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1868		355		empty_scaffold						scaffold3725		139		493		cucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauua

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1869.miRNA:11327		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1869		355		empty_scaffold						scaffold3725		139		493		cucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauua

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1870.miRNA:11333		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1870		356		empty_scaffold						scaffold3725		142		497		gauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacccu

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1871.miRNA:11339		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1871		356		empty_scaffold						scaffold3725		142		497		gauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacccu

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1872.miRNA:11345		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1872		356		empty_scaffold						scaffold3725		142		497		gauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacccu

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1873.miRNA:11351		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1873		473		empty_scaffold						scaffold3725		28		500		uagaguaauuaagcuaauucaaaaaauuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacccucuc

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1874.miRNA:11357		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1874		473		empty_scaffold						scaffold3725		28		500		uagaguaauuaagcuaauucaaaaaauuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacccucuc

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1875.miRNA:11363		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1875		473		empty_scaffold						scaffold3725		28		500		uagaguaauuaagcuaauucaaaaaauuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuacccucuc

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1876.miRNA:11369		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1876		459		empty_scaffold						scaffold3725		36		494		uuaagcuaauucaaaaaauuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1877.miRNA:11375		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1877		459		empty_scaffold						scaffold3725		36		494		uuaagcuaauucaaaaaauuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1878.miRNA:11381		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1878		459		empty_scaffold						scaffold3725		36		494		uuaagcuaauucaaaaaauuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1879.miRNA:11387		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1879		442		empty_scaffold						scaffold3725		53		494		auuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1880.miRNA:11393		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1880		442		empty_scaffold						scaffold3725		53		494		auuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1881.miRNA:11399		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1881		442		empty_scaffold						scaffold3725		53		494		auuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1882.miRNA:11405		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1882		438		empty_scaffold						scaffold3725		57		494		caacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1883.miRNA:11411		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1883		438		empty_scaffold						scaffold3725		57		494		caacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1884.miRNA:11417		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1884		438		empty_scaffold						scaffold3725		57		494		caacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1885.miRNA:11423		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1885		411		empty_scaffold						scaffold3725		84		494		uuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1886.miRNA:11429		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1886		411		empty_scaffold						scaffold3725		84		494		uuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1887.miRNA:11435		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1887		411		empty_scaffold						scaffold3725		84		494		uuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1888.miRNA:11441		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1888		406		empty_scaffold						scaffold3725		89		494		uaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1889.miRNA:11447		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1889		406		empty_scaffold						scaffold3725		89		494		uaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1890.miRNA:11453		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1890		406		empty_scaffold						scaffold3725		89		494		uaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1891.miRNA:11459		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1891		486		empty_scaffold						scaffold3725		9		494		cguuuccaucaugcaugcauagaguaauuaagcuaauucaaaaaauuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1892.miRNA:11465		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1892		486		empty_scaffold						scaffold3725		9		494		cguuuccaucaugcaugcauagaguaauuaagcuaauucaaaaaauuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1893.miRNA:11471		empty_scaffold				aauuuuaaaauuuucauguga		Contig4082		unknown		K03146		unknown		2		9.312		1		21		1985		2005		AAUUUUAAAAUUUUCAUGUGA		UCACAUGAAUAUUUUGAAGUU		Cleavage		scaffold3725.Lu0910.pre-miRNA:1893		486		empty_scaffold						scaffold3725		9		494		cguuuccaucaugcaugcauagaguaauuaagcuaauucaaaaaauuucaacacuaguaaagcguuaaaaaaucuuuuuuuaacuucauuugaaggaaauaauguaaugaaaacucaauuuuuaguuauucucgauaugcaugucaaauaucagccaauuugaaaauuuuaaaauuuucaugugaaaaugguccauuucagaagggguuaaccuaugaaaauggaccauuauuacaugaaauuuucaaaauuuuagaaucggcuaauauuugacaugcauguggaaaauggcuaaaaaauuaaguuucacugugguaacccauauaaauaaugaucaaaugaaguucaaaaucaaguuuacauauguuagugauagaaauccacgucccuauaaaaagugaucaaaugaaguucaaaaucaauuuuacauauguuagugauagaaauccacguagauuaugccuaauuuaguauuuuaaucauuac

		scaffold3826.Lu0910.pre-miRNA:1918.miRNA:11614		empty_scaffold				ucuuguuuuucauaaauuguu		LUSTC1NG-RP-183_C11_15MAR2007_091		unknown		n/a		unknown		1.5		16.968		1		21		35		55		UCUUGUUUUUCAUAAAUUGUU		AACAAUUUGUGAACAACAAGA		Cleavage		scaffold3826.Lu0910.pre-miRNA:1918		117		empty_scaffold						scaffold3826		346		462		agagaagacuacagauggugaacucaauuuaucuuguuuuucauaaauuguugacauugauuaucauuugugaauuaggauagccuagguggauucaaugucuaagcaguuuucucc

		scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1923.miRNA:11644		empty_scaffold				cauccaauuuuuuuauauaac		LUSTC1NG-RP-179_E07_15MAR2007_055		unknown		n/a		unknown		2		13.775		1		20		18		37		CAUCCAAUUUUUUUAUAUAA		UUAUACAGGAAAAUUGGAUG		Cleavage		scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1923		313		empty_scaffold						scaffold3833		434		746		uugagcuacauuaaagaccucugaagagguuuuuaaaauuccggccggacucuaaaccauccaauuuuuuuauauaacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauuuccgauacuccuauuuugagcuagugaauauggcaaauuuaaucgguuugaacaaucauucucguagaucaaugaccgaaacauaucccaaucaucauuaaaucacauauuauccaucauauccaaaaauugguacauucggaguugggucaaaauucau

		scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1924.miRNA:11647		empty_scaffold				cauccaauuuuuuuauauaac		LUSTC1NG-RP-179_E07_15MAR2007_055		unknown		n/a		unknown		2		13.775		1		20		18		37		CAUCCAAUUUUUUUAUAUAA		UUAUACAGGAAAAUUGGAUG		Cleavage		scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1924		308		empty_scaffold						scaffold3833		443		750		auuaaagaccucugaagagguuuuuaaaauuccggccggacucuaaaccauccaauuuuuuuauauaacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauuuccgauacuccuauuuugagcuagugaauauggcaaauuuaaucgguuugaacaaucauucucguagaucaaugaccgaaacauaucccaaucaucauuaaaucacauauuauccaucauauccaaaaauugguacauucggaguugggucaaaauucaucgga

		scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1925.miRNA:11656		empty_scaffold				cauccaauuuuuuuauauaac		LUSTC1NG-RP-179_E07_15MAR2007_055		unknown		n/a		unknown		2		13.775		1		20		18		37		CAUCCAAUUUUUUUAUAUAA		UUAUACAGGAAAAUUGGAUG		Cleavage		scaffold3833.Lu0910.pre-miRNA:1925		308		empty_scaffold						scaffold3833		443		750		auuaaagaccucugaagagguuuuuaaaauuccggccggacucuaaaccauccaauuuuuuuauauaacgcguauuauguuuuauaauggugauucacauagguuucguauaaaaaaauugaaagguuuggagucggucaaauuuccgauacuccuauuuugagcuagugaauauggcaaauuuaaucgguuugaacaaucauucucguagaucaaugaccgaaacauaucccaaucaucauuaaaucacauauuauccaucauauccaaaaauugguacauucggaguugggucaaaauucaucgga

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1952.miRNA:11808		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1AD-RP-261_J22_12MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		16.902		1		20		443		462		CAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUGUUCGACAUGCAUCUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1952		386		empty_scaffold						scaffold3848		115		500		agcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1952.miRNA:11808		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.173		1		21		486		506		CAACAUGCAUGUCGAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1952		386		empty_scaffold						scaffold3848		115		500		agcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1952.miRNA:11810		empty_scaffold				ccaacaugcaugucgaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		CCAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1952		386		empty_scaffold						scaffold3848		115		500		agcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1952.miRNA:11811		empty_scaffold				uccaacaugcaugucgaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UCCAACAUGCAUGUCGAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1952		386		empty_scaffold						scaffold3848		115		500		agcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1952.miRNA:11812		empty_scaffold				auuuccaacaugcaugucgaa		LUSGE1NG-RP-053_B12_23FEB2007_094		ACSL; long-chain acyl-CoA synthetase [EC:6.2.1.3]		K01897		ko00071 Fatty acid metabolism (2),ko03320 PPAR signaling pathway (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko04146 Peroxisome (4),ko04920 Adipocytokine signaling pathway (2)		2		22.074		1		20		373		392		AUUUCCAACAUGCAUGUCGA		UCGGCGUACAUGUUGGAAAU		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1952		386		empty_scaffold						scaffold3848		115		500		agcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1952.miRNA:11813		empty_scaffold				uuccaacaugcaugucgaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUCCAACAUGCAUGUCGAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1952		386		empty_scaffold						scaffold3848		115		500		agcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:11814		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1AD-RP-261_J22_12MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		16.902		1		20		443		462		CAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUGUUCGACAUGCAUCUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1953		386		empty_scaffold						scaffold3848		115		500		agcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:11814		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.173		1		21		486		506		CAACAUGCAUGUCGAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1953		386		empty_scaffold						scaffold3848		115		500		agcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:11816		empty_scaffold				ccaacaugcaugucgaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		CCAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1953		386		empty_scaffold						scaffold3848		115		500		agcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:11817		empty_scaffold				uccaacaugcaugucgaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UCCAACAUGCAUGUCGAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1953		386		empty_scaffold						scaffold3848		115		500		agcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:11818		empty_scaffold				auuuccaacaugcaugucgaa		LUSGE1NG-RP-053_B12_23FEB2007_094		ACSL; long-chain acyl-CoA synthetase [EC:6.2.1.3]		K01897		ko00071 Fatty acid metabolism (2),ko03320 PPAR signaling pathway (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko04146 Peroxisome (4),ko04920 Adipocytokine signaling pathway (2)		2		22.074		1		20		373		392		AUUUCCAACAUGCAUGUCGA		UCGGCGUACAUGUUGGAAAU		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1953		386		empty_scaffold						scaffold3848		115		500		agcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:11819		empty_scaffold				uuccaacaugcaugucgaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUCCAACAUGCAUGUCGAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1953		386		empty_scaffold						scaffold3848		115		500		agcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1954.miRNA:11820		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1AD-RP-261_J22_12MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		16.902		1		20		443		462		CAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUGUUCGACAUGCAUCUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1954		366		empty_scaffold						scaffold3848		133		498		caugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1954.miRNA:11820		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.173		1		21		486		506		CAACAUGCAUGUCGAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1954		366		empty_scaffold						scaffold3848		133		498		caugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1954.miRNA:11822		empty_scaffold				ccaacaugcaugucgaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		CCAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1954		366		empty_scaffold						scaffold3848		133		498		caugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1954.miRNA:11823		empty_scaffold				uccaacaugcaugucgaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UCCAACAUGCAUGUCGAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1954		366		empty_scaffold						scaffold3848		133		498		caugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1954.miRNA:11824		empty_scaffold				auuuccaacaugcaugucgaa		LUSGE1NG-RP-053_B12_23FEB2007_094		ACSL; long-chain acyl-CoA synthetase [EC:6.2.1.3]		K01897		ko00071 Fatty acid metabolism (2),ko03320 PPAR signaling pathway (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko04146 Peroxisome (4),ko04920 Adipocytokine signaling pathway (2)		2		22.074		1		20		373		392		AUUUCCAACAUGCAUGUCGA		UCGGCGUACAUGUUGGAAAU		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1954		366		empty_scaffold						scaffold3848		133		498		caugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1954.miRNA:11825		empty_scaffold				uuccaacaugcaugucgaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUCCAACAUGCAUGUCGAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1954		366		empty_scaffold						scaffold3848		133		498		caugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1955.miRNA:11826		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1AD-RP-261_J22_12MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		16.902		1		20		443		462		CAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUGUUCGACAUGCAUCUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1955		366		empty_scaffold						scaffold3848		133		498		caugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1955.miRNA:11826		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.173		1		21		486		506		CAACAUGCAUGUCGAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1955		366		empty_scaffold						scaffold3848		133		498		caugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1955.miRNA:11828		empty_scaffold				ccaacaugcaugucgaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		CCAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1955		366		empty_scaffold						scaffold3848		133		498		caugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1955.miRNA:11829		empty_scaffold				uccaacaugcaugucgaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UCCAACAUGCAUGUCGAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1955		366		empty_scaffold						scaffold3848		133		498		caugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1955.miRNA:11830		empty_scaffold				auuuccaacaugcaugucgaa		LUSGE1NG-RP-053_B12_23FEB2007_094		ACSL; long-chain acyl-CoA synthetase [EC:6.2.1.3]		K01897		ko00071 Fatty acid metabolism (2),ko03320 PPAR signaling pathway (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko04146 Peroxisome (4),ko04920 Adipocytokine signaling pathway (2)		2		22.074		1		20		373		392		AUUUCCAACAUGCAUGUCGA		UCGGCGUACAUGUUGGAAAU		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1955		366		empty_scaffold						scaffold3848		133		498		caugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1955.miRNA:11831		empty_scaffold				uuccaacaugcaugucgaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUCCAACAUGCAUGUCGAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1955		366		empty_scaffold						scaffold3848		133		498		caugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1956.miRNA:11832		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1AD-RP-261_J22_12MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		16.902		1		20		443		462		CAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUGUUCGACAUGCAUCUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1956		340		empty_scaffold						scaffold3848		161		500		uuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1956.miRNA:11832		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.173		1		21		486		506		CAACAUGCAUGUCGAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1956		340		empty_scaffold						scaffold3848		161		500		uuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1956.miRNA:11834		empty_scaffold				ccaacaugcaugucgaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		CCAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1956		340		empty_scaffold						scaffold3848		161		500		uuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1956.miRNA:11835		empty_scaffold				uccaacaugcaugucgaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UCCAACAUGCAUGUCGAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1956		340		empty_scaffold						scaffold3848		161		500		uuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1956.miRNA:11836		empty_scaffold				auuuccaacaugcaugucgaa		LUSGE1NG-RP-053_B12_23FEB2007_094		ACSL; long-chain acyl-CoA synthetase [EC:6.2.1.3]		K01897		ko00071 Fatty acid metabolism (2),ko03320 PPAR signaling pathway (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko04146 Peroxisome (4),ko04920 Adipocytokine signaling pathway (2)		2		22.074		1		20		373		392		AUUUCCAACAUGCAUGUCGA		UCGGCGUACAUGUUGGAAAU		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1956		340		empty_scaffold						scaffold3848		161		500		uuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1956.miRNA:11837		empty_scaffold				uuccaacaugcaugucgaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUCCAACAUGCAUGUCGAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1956		340		empty_scaffold						scaffold3848		161		500		uuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1957.miRNA:11838		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1AD-RP-261_J22_12MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		16.902		1		20		443		462		CAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUGUUCGACAUGCAUCUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1957		340		empty_scaffold						scaffold3848		161		500		uuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1957.miRNA:11838		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.173		1		21		486		506		CAACAUGCAUGUCGAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1957		340		empty_scaffold						scaffold3848		161		500		uuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1957.miRNA:11840		empty_scaffold				ccaacaugcaugucgaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		CCAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1957		340		empty_scaffold						scaffold3848		161		500		uuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1957.miRNA:11841		empty_scaffold				uccaacaugcaugucgaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UCCAACAUGCAUGUCGAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1957		340		empty_scaffold						scaffold3848		161		500		uuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1957.miRNA:11842		empty_scaffold				auuuccaacaugcaugucgaa		LUSGE1NG-RP-053_B12_23FEB2007_094		ACSL; long-chain acyl-CoA synthetase [EC:6.2.1.3]		K01897		ko00071 Fatty acid metabolism (2),ko03320 PPAR signaling pathway (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko04146 Peroxisome (4),ko04920 Adipocytokine signaling pathway (2)		2		22.074		1		20		373		392		AUUUCCAACAUGCAUGUCGA		UCGGCGUACAUGUUGGAAAU		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1957		340		empty_scaffold						scaffold3848		161		500		uuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1957.miRNA:11843		empty_scaffold				uuccaacaugcaugucgaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUCCAACAUGCAUGUCGAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1957		340		empty_scaffold						scaffold3848		161		500		uuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1958.miRNA:11844		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1AD-RP-261_J22_12MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		16.902		1		20		443		462		CAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUGUUCGACAUGCAUCUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1958		325		empty_scaffold						scaffold3848		174		498		auaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1958.miRNA:11844		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.173		1		21		486		506		CAACAUGCAUGUCGAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1958		325		empty_scaffold						scaffold3848		174		498		auaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1958.miRNA:11846		empty_scaffold				ccaacaugcaugucgaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		CCAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1958		325		empty_scaffold						scaffold3848		174		498		auaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1958.miRNA:11847		empty_scaffold				uccaacaugcaugucgaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UCCAACAUGCAUGUCGAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1958		325		empty_scaffold						scaffold3848		174		498		auaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1958.miRNA:11848		empty_scaffold				auuuccaacaugcaugucgaa		LUSGE1NG-RP-053_B12_23FEB2007_094		ACSL; long-chain acyl-CoA synthetase [EC:6.2.1.3]		K01897		ko00071 Fatty acid metabolism (2),ko03320 PPAR signaling pathway (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko04146 Peroxisome (4),ko04920 Adipocytokine signaling pathway (2)		2		22.074		1		20		373		392		AUUUCCAACAUGCAUGUCGA		UCGGCGUACAUGUUGGAAAU		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1958		325		empty_scaffold						scaffold3848		174		498		auaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1958.miRNA:11849		empty_scaffold				uuccaacaugcaugucgaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUCCAACAUGCAUGUCGAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1958		325		empty_scaffold						scaffold3848		174		498		auaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1959.miRNA:11850		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1AD-RP-261_J22_12MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		16.902		1		20		443		462		CAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUGUUCGACAUGCAUCUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1959		325		empty_scaffold						scaffold3848		174		498		auaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1959.miRNA:11850		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.173		1		21		486		506		CAACAUGCAUGUCGAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1959		325		empty_scaffold						scaffold3848		174		498		auaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1959.miRNA:11852		empty_scaffold				ccaacaugcaugucgaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		CCAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1959		325		empty_scaffold						scaffold3848		174		498		auaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1959.miRNA:11853		empty_scaffold				uccaacaugcaugucgaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UCCAACAUGCAUGUCGAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1959		325		empty_scaffold						scaffold3848		174		498		auaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1959.miRNA:11854		empty_scaffold				auuuccaacaugcaugucgaa		LUSGE1NG-RP-053_B12_23FEB2007_094		ACSL; long-chain acyl-CoA synthetase [EC:6.2.1.3]		K01897		ko00071 Fatty acid metabolism (2),ko03320 PPAR signaling pathway (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko04146 Peroxisome (4),ko04920 Adipocytokine signaling pathway (2)		2		22.074		1		20		373		392		AUUUCCAACAUGCAUGUCGA		UCGGCGUACAUGUUGGAAAU		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1959		325		empty_scaffold						scaffold3848		174		498		auaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1959.miRNA:11855		empty_scaffold				uuccaacaugcaugucgaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUCCAACAUGCAUGUCGAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1959		325		empty_scaffold						scaffold3848		174		498		auaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1960.miRNA:11856		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1AD-RP-261_J22_12MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		16.902		1		20		443		462		CAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUGUUCGACAUGCAUCUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1960		296		empty_scaffold						scaffold3848		189		484		auugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1960.miRNA:11856		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.173		1		21		486		506		CAACAUGCAUGUCGAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1960		296		empty_scaffold						scaffold3848		189		484		auugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1960.miRNA:11858		empty_scaffold				ccaacaugcaugucgaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		CCAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1960		296		empty_scaffold						scaffold3848		189		484		auugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1960.miRNA:11859		empty_scaffold				uccaacaugcaugucgaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UCCAACAUGCAUGUCGAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1960		296		empty_scaffold						scaffold3848		189		484		auugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1960.miRNA:11860		empty_scaffold				auuuccaacaugcaugucgaa		LUSGE1NG-RP-053_B12_23FEB2007_094		ACSL; long-chain acyl-CoA synthetase [EC:6.2.1.3]		K01897		ko00071 Fatty acid metabolism (2),ko03320 PPAR signaling pathway (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko04146 Peroxisome (4),ko04920 Adipocytokine signaling pathway (2)		2		22.074		1		20		373		392		AUUUCCAACAUGCAUGUCGA		UCGGCGUACAUGUUGGAAAU		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1960		296		empty_scaffold						scaffold3848		189		484		auugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1960.miRNA:11861		empty_scaffold				uuccaacaugcaugucgaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUCCAACAUGCAUGUCGAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1960		296		empty_scaffold						scaffold3848		189		484		auugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1961.miRNA:11862		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1AD-RP-261_J22_12MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		16.902		1		20		443		462		CAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUGUUCGACAUGCAUCUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1961		296		empty_scaffold						scaffold3848		189		484		auugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1961.miRNA:11862		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.173		1		21		486		506		CAACAUGCAUGUCGAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1961		296		empty_scaffold						scaffold3848		189		484		auugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1961.miRNA:11864		empty_scaffold				ccaacaugcaugucgaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		CCAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1961		296		empty_scaffold						scaffold3848		189		484		auugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1961.miRNA:11865		empty_scaffold				uccaacaugcaugucgaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UCCAACAUGCAUGUCGAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1961		296		empty_scaffold						scaffold3848		189		484		auugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1961.miRNA:11866		empty_scaffold				auuuccaacaugcaugucgaa		LUSGE1NG-RP-053_B12_23FEB2007_094		ACSL; long-chain acyl-CoA synthetase [EC:6.2.1.3]		K01897		ko00071 Fatty acid metabolism (2),ko03320 PPAR signaling pathway (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko04146 Peroxisome (4),ko04920 Adipocytokine signaling pathway (2)		2		22.074		1		20		373		392		AUUUCCAACAUGCAUGUCGA		UCGGCGUACAUGUUGGAAAU		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1961		296		empty_scaffold						scaffold3848		189		484		auugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1961.miRNA:11867		empty_scaffold				uuccaacaugcaugucgaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUCCAACAUGCAUGUCGAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1961		296		empty_scaffold						scaffold3848		189		484		auugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1962.miRNA:11868		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1AD-RP-261_J22_12MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		16.902		1		20		443		462		CAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUGUUCGACAUGCAUCUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1962		295		empty_scaffold						scaffold3848		202		496		uacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguu

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1962.miRNA:11868		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.173		1		21		486		506		CAACAUGCAUGUCGAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1962		295		empty_scaffold						scaffold3848		202		496		uacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguu

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1962.miRNA:11870		empty_scaffold				ccaacaugcaugucgaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		CCAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1962		295		empty_scaffold						scaffold3848		202		496		uacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguu

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1962.miRNA:11871		empty_scaffold				uccaacaugcaugucgaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UCCAACAUGCAUGUCGAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1962		295		empty_scaffold						scaffold3848		202		496		uacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguu

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1962.miRNA:11872		empty_scaffold				auuuccaacaugcaugucgaa		LUSGE1NG-RP-053_B12_23FEB2007_094		ACSL; long-chain acyl-CoA synthetase [EC:6.2.1.3]		K01897		ko00071 Fatty acid metabolism (2),ko03320 PPAR signaling pathway (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko04146 Peroxisome (4),ko04920 Adipocytokine signaling pathway (2)		2		22.074		1		20		373		392		AUUUCCAACAUGCAUGUCGA		UCGGCGUACAUGUUGGAAAU		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1962		295		empty_scaffold						scaffold3848		202		496		uacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguu

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1962.miRNA:11873		empty_scaffold				uuccaacaugcaugucgaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUCCAACAUGCAUGUCGAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1962		295		empty_scaffold						scaffold3848		202		496		uacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguu

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1963.miRNA:11874		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1AD-RP-261_J22_12MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		16.902		1		20		443		462		CAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUGUUCGACAUGCAUCUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1963		295		empty_scaffold						scaffold3848		202		496		uacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguu

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1963.miRNA:11874		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.173		1		21		486		506		CAACAUGCAUGUCGAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1963		295		empty_scaffold						scaffold3848		202		496		uacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguu

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1963.miRNA:11876		empty_scaffold				ccaacaugcaugucgaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		CCAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1963		295		empty_scaffold						scaffold3848		202		496		uacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguu

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1963.miRNA:11877		empty_scaffold				uccaacaugcaugucgaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UCCAACAUGCAUGUCGAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1963		295		empty_scaffold						scaffold3848		202		496		uacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguu

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1963.miRNA:11878		empty_scaffold				auuuccaacaugcaugucgaa		LUSGE1NG-RP-053_B12_23FEB2007_094		ACSL; long-chain acyl-CoA synthetase [EC:6.2.1.3]		K01897		ko00071 Fatty acid metabolism (2),ko03320 PPAR signaling pathway (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko04146 Peroxisome (4),ko04920 Adipocytokine signaling pathway (2)		2		22.074		1		20		373		392		AUUUCCAACAUGCAUGUCGA		UCGGCGUACAUGUUGGAAAU		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1963		295		empty_scaffold						scaffold3848		202		496		uacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguu

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1963.miRNA:11879		empty_scaffold				uuccaacaugcaugucgaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUCCAACAUGCAUGUCGAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1963		295		empty_scaffold						scaffold3848		202		496		uacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguu

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1964.miRNA:11880		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1AD-RP-261_J22_12MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		16.902		1		20		443		462		CAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUGUUCGACAUGCAUCUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1964		285		empty_scaffold						scaffold3848		216		500		guuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1964.miRNA:11880		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.173		1		21		486		506		CAACAUGCAUGUCGAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1964		285		empty_scaffold						scaffold3848		216		500		guuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1964.miRNA:11882		empty_scaffold				uuccaacaugcaugucgaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUCCAACAUGCAUGUCGAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1964		285		empty_scaffold						scaffold3848		216		500		guuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1964.miRNA:11883		empty_scaffold				uccaacaugcaugucgaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UCCAACAUGCAUGUCGAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1964		285		empty_scaffold						scaffold3848		216		500		guuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1964.miRNA:11884		empty_scaffold				auuuccaacaugcaugucgaa		LUSGE1NG-RP-053_B12_23FEB2007_094		ACSL; long-chain acyl-CoA synthetase [EC:6.2.1.3]		K01897		ko00071 Fatty acid metabolism (2),ko03320 PPAR signaling pathway (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko04146 Peroxisome (4),ko04920 Adipocytokine signaling pathway (2)		2		22.074		1		20		373		392		AUUUCCAACAUGCAUGUCGA		UCGGCGUACAUGUUGGAAAU		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1964		285		empty_scaffold						scaffold3848		216		500		guuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1964.miRNA:11885		empty_scaffold				ccaacaugcaugucgaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		CCAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1964		285		empty_scaffold						scaffold3848		216		500		guuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1965.miRNA:11886		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1AD-RP-261_J22_12MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		16.902		1		20		443		462		CAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUGUUCGACAUGCAUCUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1965		278		empty_scaffold						scaffold3848		219		496		uacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguu

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1965.miRNA:11886		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.173		1		21		486		506		CAACAUGCAUGUCGAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1965		278		empty_scaffold						scaffold3848		219		496		uacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguu

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1965.miRNA:11888		empty_scaffold				uuccaacaugcaugucgaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUCCAACAUGCAUGUCGAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1965		278		empty_scaffold						scaffold3848		219		496		uacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguu

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1965.miRNA:11889		empty_scaffold				uccaacaugcaugucgaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UCCAACAUGCAUGUCGAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1965		278		empty_scaffold						scaffold3848		219		496		uacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguu

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1965.miRNA:11890		empty_scaffold				auuuccaacaugcaugucgaa		LUSGE1NG-RP-053_B12_23FEB2007_094		ACSL; long-chain acyl-CoA synthetase [EC:6.2.1.3]		K01897		ko00071 Fatty acid metabolism (2),ko03320 PPAR signaling pathway (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko04146 Peroxisome (4),ko04920 Adipocytokine signaling pathway (2)		2		22.074		1		20		373		392		AUUUCCAACAUGCAUGUCGA		UCGGCGUACAUGUUGGAAAU		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1965		278		empty_scaffold						scaffold3848		219		496		uacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguu

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1965.miRNA:11891		empty_scaffold				ccaacaugcaugucgaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		CCAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1965		278		empty_scaffold						scaffold3848		219		496		uacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguu

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1966.miRNA:11892		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1AD-RP-261_J22_12MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		16.902		1		20		443		462		CAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUGUUCGACAUGCAUCUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1966		261		empty_scaffold						scaffold3848		240		500		acuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1966.miRNA:11892		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.173		1		21		486		506		CAACAUGCAUGUCGAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1966		261		empty_scaffold						scaffold3848		240		500		acuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1966.miRNA:11894		empty_scaffold				ccaacaugcaugucgaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		CCAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1966		261		empty_scaffold						scaffold3848		240		500		acuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1966.miRNA:11895		empty_scaffold				uccaacaugcaugucgaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UCCAACAUGCAUGUCGAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1966		261		empty_scaffold						scaffold3848		240		500		acuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1966.miRNA:11896		empty_scaffold				auuuccaacaugcaugucgaa		LUSGE1NG-RP-053_B12_23FEB2007_094		ACSL; long-chain acyl-CoA synthetase [EC:6.2.1.3]		K01897		ko00071 Fatty acid metabolism (2),ko03320 PPAR signaling pathway (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko04146 Peroxisome (4),ko04920 Adipocytokine signaling pathway (2)		2		22.074		1		20		373		392		AUUUCCAACAUGCAUGUCGA		UCGGCGUACAUGUUGGAAAU		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1966		261		empty_scaffold						scaffold3848		240		500		acuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1966.miRNA:11897		empty_scaffold				uuccaacaugcaugucgaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUCCAACAUGCAUGUCGAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1966		261		empty_scaffold						scaffold3848		240		500		acuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1967.miRNA:11898		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1AD-RP-261_J22_12MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		16.902		1		20		443		462		CAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUGUUCGACAUGCAUCUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1967		234		empty_scaffold						scaffold3848		246		479		cuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1967.miRNA:11898		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.173		1		21		486		506		CAACAUGCAUGUCGAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1967		234		empty_scaffold						scaffold3848		246		479		cuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1967.miRNA:11900		empty_scaffold				ccaacaugcaugucgaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		CCAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1967		234		empty_scaffold						scaffold3848		246		479		cuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1967.miRNA:11901		empty_scaffold				uccaacaugcaugucgaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UCCAACAUGCAUGUCGAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1967		234		empty_scaffold						scaffold3848		246		479		cuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1967.miRNA:11902		empty_scaffold				uuccaacaugcaugucgaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUCCAACAUGCAUGUCGAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1967		234		empty_scaffold						scaffold3848		246		479		cuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1967.miRNA:11903		empty_scaffold				auuuccaacaugcaugucgaa		LUSGE1NG-RP-053_B12_23FEB2007_094		ACSL; long-chain acyl-CoA synthetase [EC:6.2.1.3]		K01897		ko00071 Fatty acid metabolism (2),ko03320 PPAR signaling pathway (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko04146 Peroxisome (4),ko04920 Adipocytokine signaling pathway (2)		2		22.074		1		20		373		392		AUUUCCAACAUGCAUGUCGA		UCGGCGUACAUGUUGGAAAU		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1967		234		empty_scaffold						scaffold3848		246		479		cuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1968.miRNA:11904		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1AD-RP-261_J22_12MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		16.902		1		20		443		462		CAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUGUUCGACAUGCAUCUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1968		379		empty_scaffold						scaffold3848		253		631		cucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagcccucaaauaauugccaaaugauguuaaaaaacuuuuuuaacuguuuggauuguuguuguuaccggggauguauguuauuauuaaaauuuugcccucgauuucuaucuucccaccacauauacaugcagaaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1968.miRNA:11904		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.173		1		21		486		506		CAACAUGCAUGUCGAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1968		379		empty_scaffold						scaffold3848		253		631		cucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagcccucaaauaauugccaaaugauguuaaaaaacuuuuuuaacuguuuggauuguuguuguuaccggggauguauguuauuauuaaaauuuugcccucgauuucuaucuucccaccacauauacaugcagaaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1968.miRNA:11906		empty_scaffold				ccaacaugcaugucgaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		CCAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1968		379		empty_scaffold						scaffold3848		253		631		cucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagcccucaaauaauugccaaaugauguuaaaaaacuuuuuuaacuguuuggauuguuguuguuaccggggauguauguuauuauuaaaauuuugcccucgauuucuaucuucccaccacauauacaugcagaaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1968.miRNA:11907		empty_scaffold				uccaacaugcaugucgaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UCCAACAUGCAUGUCGAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1968		379		empty_scaffold						scaffold3848		253		631		cucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagcccucaaauaauugccaaaugauguuaaaaaacuuuuuuaacuguuuggauuguuguuguuaccggggauguauguuauuauuaaaauuuugcccucgauuucuaucuucccaccacauauacaugcagaaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1968.miRNA:11908		empty_scaffold				auuuccaacaugcaugucgaa		LUSGE1NG-RP-053_B12_23FEB2007_094		ACSL; long-chain acyl-CoA synthetase [EC:6.2.1.3]		K01897		ko00071 Fatty acid metabolism (2),ko03320 PPAR signaling pathway (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko04146 Peroxisome (4),ko04920 Adipocytokine signaling pathway (2)		2		22.074		1		20		373		392		AUUUCCAACAUGCAUGUCGA		UCGGCGUACAUGUUGGAAAU		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1968		379		empty_scaffold						scaffold3848		253		631		cucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagcccucaaauaauugccaaaugauguuaaaaaacuuuuuuaacuguuuggauuguuguuguuaccggggauguauguuauuauuaaaauuuugcccucgauuucuaucuucccaccacauauacaugcagaaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1968.miRNA:11909		empty_scaffold				uuccaacaugcaugucgaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUCCAACAUGCAUGUCGAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1968		379		empty_scaffold						scaffold3848		253		631		cucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagcccucaaauaauugccaaaugauguuaaaaaacuuuuuuaacuguuuggauuguuguuguuaccggggauguauguuauuauuaaaauuuugcccucgauuucuaucuucccaccacauauacaugcagaaa

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1970.miRNA:11916		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1AD-RP-261_J22_12MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		16.902		1		20		443		462		CAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUGUUCGACAUGCAUCUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1970		423		empty_scaffold						scaffold3848		78		500		ugugauuugaauuauaaaaguuuuagccucgauuacuagcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1970.miRNA:11916		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.173		1		21		486		506		CAACAUGCAUGUCGAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1970		423		empty_scaffold						scaffold3848		78		500		ugugauuugaauuauaaaaguuuuagccucgauuacuagcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1970.miRNA:11918		empty_scaffold				uuccaacaugcaugucgaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUCCAACAUGCAUGUCGAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1970		423		empty_scaffold						scaffold3848		78		500		ugugauuugaauuauaaaaguuuuagccucgauuacuagcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1970.miRNA:11919		empty_scaffold				uccaacaugcaugucgaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UCCAACAUGCAUGUCGAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1970		423		empty_scaffold						scaffold3848		78		500		ugugauuugaauuauaaaaguuuuagccucgauuacuagcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1970.miRNA:11920		empty_scaffold				auuuccaacaugcaugucgaa		LUSGE1NG-RP-053_B12_23FEB2007_094		ACSL; long-chain acyl-CoA synthetase [EC:6.2.1.3]		K01897		ko00071 Fatty acid metabolism (2),ko03320 PPAR signaling pathway (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko04146 Peroxisome (4),ko04920 Adipocytokine signaling pathway (2)		2		22.074		1		20		373		392		AUUUCCAACAUGCAUGUCGA		UCGGCGUACAUGUUGGAAAU		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1970		423		empty_scaffold						scaffold3848		78		500		ugugauuugaauuauaaaaguuuuagccucgauuacuagcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1970.miRNA:11921		empty_scaffold				ccaacaugcaugucgaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		CCAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1970		423		empty_scaffold						scaffold3848		78		500		ugugauuugaauuauaaaaguuuuagccucgauuacuagcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1971.miRNA:11922		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1AD-RP-261_J22_12MAY2008_087		unknown		n/a		unknown		2		16.902		1		20		443		462		CAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUGUUCGACAUGCAUCUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1971		423		empty_scaffold						scaffold3848		78		500		ugugauuugaauuauaaaaguuuuagccucgauuacuagcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1971.miRNA:11922		empty_scaffold				caacaugcaugucgaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		10.173		1		21		486		506		CAACAUGCAUGUCGAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1971		423		empty_scaffold						scaffold3848		78		500		ugugauuugaauuauaaaaguuuuagccucgauuacuagcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1971.miRNA:11924		empty_scaffold				uuccaacaugcaugucgaaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.737		1		21		489		509		UUCCAACAUGCAUGUCGAAUA		UAUUUGACAUCCAUGUUGGAA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1971		423		empty_scaffold						scaffold3848		78		500		ugugauuugaauuauaaaaguuuuagccucgauuacuagcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1971.miRNA:11925		empty_scaffold				uccaacaugcaugucgaauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.743		1		21		488		508		UCCAACAUGCAUGUCGAAUAU		AUAUUUGACAUCCAUGUUGGA		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1971		423		empty_scaffold						scaffold3848		78		500		ugugauuugaauuauaaaaguuuuagccucgauuacuagcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1971.miRNA:11926		empty_scaffold				auuuccaacaugcaugucgaa		LUSGE1NG-RP-053_B12_23FEB2007_094		ACSL; long-chain acyl-CoA synthetase [EC:6.2.1.3]		K01897		ko00071 Fatty acid metabolism (2),ko03320 PPAR signaling pathway (2),ko01100 Metabolic pathways (32),ko04146 Peroxisome (4),ko04920 Adipocytokine signaling pathway (2)		2		22.074		1		20		373		392		AUUUCCAACAUGCAUGUCGA		UCGGCGUACAUGUUGGAAAU		Cleavage		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1971		423		empty_scaffold						scaffold3848		78		500		ugugauuugaauuauaaaaguuuuagccucgauuacuagcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1971.miRNA:11927		empty_scaffold				ccaacaugcaugucgaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		9.757		1		21		487		507		CCAACAUGCAUGUCGAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold3848.Lu0910.pre-miRNA:1971		423		empty_scaffold						scaffold3848		78		500		ugugauuugaauuauaaaaguuuuagccucgauuacuagcuucccaccacauauacaugcagaaaguacaucaguuugaaauuuuuugacauuaauauaacacuaauuaaaauugguuuuuaacuacauuggaucauuguuuacauagguuaccaucauuaaacuugacuuuugacucauuuccaacaugcaugucgaauauuagccgauuuuaauauuuuaaaaguuucaugugaaaguuauucuauauccauaguauagaacacggaaaaugaccauuuuugacgugaaaacugaaaaauuuuaaauuggcuaauauuugauguuugaacaauuuugacgugaaaacaaaaaaaauuaaauuggcuaauauuugacgugcauguuagaaauggcuaaaaauugaaaauucccauguuaagc

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001.miRNA:12102		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001		491		empty_scaffold						scaffold3907		510		1000		acacuuguguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugguga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001.miRNA:12102		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001		491		empty_scaffold						scaffold3907		510		1000		acacuuguguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugguga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001.miRNA:12103		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001		491		empty_scaffold						scaffold3907		510		1000		acacuuguguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugguga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001.miRNA:12103		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001		491		empty_scaffold						scaffold3907		510		1000		acacuuguguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugguga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001.miRNA:12104		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		15		35		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCAAAUUAACUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001		491		empty_scaffold						scaffold3907		510		1000		acacuuguguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugguga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001.miRNA:12104		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.352		1		21		399		419		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCCAAUCGGCUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001		491		empty_scaffold						scaffold3907		510		1000		acacuuguguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugguga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001.miRNA:12104		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.927		1		21		471		491		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAAUUUCAAAUUGUCUAAUAU		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001		491		empty_scaffold						scaffold3907		510		1000		acacuuguguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugguga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001.miRNA:12105		empty_scaffold				uauuagccaauuugaaaauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.784		1		21		398		418		UAUUAGCCAAUUUGAAAAUUU		AAAUUUUCCAAUCGGCUAAUA		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001		491		empty_scaffold						scaffold3907		510		1000		acacuuguguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugguga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001.miRNA:12106		empty_scaffold				caaauauuagccaauuugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001		491		empty_scaffold						scaffold3907		510		1000		acacuuguguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugguga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001.miRNA:12107		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauuugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUUUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2001		491		empty_scaffold						scaffold3907		510		1000		acacuuguguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugguga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002.miRNA:12108		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002		476		empty_scaffold						scaffold3907		513		988		cuuguguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002.miRNA:12108		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002		476		empty_scaffold						scaffold3907		513		988		cuuguguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002.miRNA:12109		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002		476		empty_scaffold						scaffold3907		513		988		cuuguguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002.miRNA:12109		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002		476		empty_scaffold						scaffold3907		513		988		cuuguguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002.miRNA:12110		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		15		35		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCAAAUUAACUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002		476		empty_scaffold						scaffold3907		513		988		cuuguguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002.miRNA:12110		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.352		1		21		399		419		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCCAAUCGGCUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002		476		empty_scaffold						scaffold3907		513		988		cuuguguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002.miRNA:12110		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.927		1		21		471		491		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAAUUUCAAAUUGUCUAAUAU		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002		476		empty_scaffold						scaffold3907		513		988		cuuguguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002.miRNA:12111		empty_scaffold				uauuagccaauuugaaaauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.784		1		21		398		418		UAUUAGCCAAUUUGAAAAUUU		AAAUUUUCCAAUCGGCUAAUA		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002		476		empty_scaffold						scaffold3907		513		988		cuuguguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002.miRNA:12112		empty_scaffold				caaauauuagccaauuugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002		476		empty_scaffold						scaffold3907		513		988		cuuguguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002.miRNA:12113		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauuugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUUUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2002		476		empty_scaffold						scaffold3907		513		988		cuuguguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003.miRNA:12114		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003		481		empty_scaffold						scaffold3907		517		997		uguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugg

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003.miRNA:12114		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003		481		empty_scaffold						scaffold3907		517		997		uguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugg

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003.miRNA:12115		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003		481		empty_scaffold						scaffold3907		517		997		uguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugg

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003.miRNA:12115		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003		481		empty_scaffold						scaffold3907		517		997		uguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugg

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003.miRNA:12116		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		15		35		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCAAAUUAACUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003		481		empty_scaffold						scaffold3907		517		997		uguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugg

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003.miRNA:12116		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.352		1		21		399		419		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCCAAUCGGCUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003		481		empty_scaffold						scaffold3907		517		997		uguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugg

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003.miRNA:12116		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.927		1		21		471		491		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAAUUUCAAAUUGUCUAAUAU		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003		481		empty_scaffold						scaffold3907		517		997		uguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugg

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003.miRNA:12117		empty_scaffold				uauuagccaauuugaaaauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.784		1		21		398		418		UAUUAGCCAAUUUGAAAAUUU		AAAUUUUCCAAUCGGCUAAUA		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003		481		empty_scaffold						scaffold3907		517		997		uguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugg

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003.miRNA:12118		empty_scaffold				caaauauuagccaauuugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003		481		empty_scaffold						scaffold3907		517		997		uguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugg

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003.miRNA:12119		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauuugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUUUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2003		481		empty_scaffold						scaffold3907		517		997		uguugucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugg

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004.miRNA:12120		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004		479		empty_scaffold						scaffold3907		521		999		gucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004.miRNA:12120		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004		479		empty_scaffold						scaffold3907		521		999		gucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004.miRNA:12121		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004		479		empty_scaffold						scaffold3907		521		999		gucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004.miRNA:12121		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004		479		empty_scaffold						scaffold3907		521		999		gucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004.miRNA:12122		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		15		35		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCAAAUUAACUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004		479		empty_scaffold						scaffold3907		521		999		gucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004.miRNA:12122		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.352		1		21		399		419		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCCAAUCGGCUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004		479		empty_scaffold						scaffold3907		521		999		gucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004.miRNA:12122		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.927		1		21		471		491		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAAUUUCAAAUUGUCUAAUAU		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004		479		empty_scaffold						scaffold3907		521		999		gucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004.miRNA:12123		empty_scaffold				uauuagccaauuugaaaauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.784		1		21		398		418		UAUUAGCCAAUUUGAAAAUUU		AAAUUUUCCAAUCGGCUAAUA		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004		479		empty_scaffold						scaffold3907		521		999		gucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004.miRNA:12124		empty_scaffold				caaauauuagccaauuugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004		479		empty_scaffold						scaffold3907		521		999		gucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004.miRNA:12125		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauuugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUUUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2004		479		empty_scaffold						scaffold3907		521		999		gucggaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005.miRNA:12126		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005		475		empty_scaffold						scaffold3907		525		999		gaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005.miRNA:12126		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005		475		empty_scaffold						scaffold3907		525		999		gaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005.miRNA:12127		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005		475		empty_scaffold						scaffold3907		525		999		gaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005.miRNA:12127		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005		475		empty_scaffold						scaffold3907		525		999		gaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005.miRNA:12128		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		15		35		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCAAAUUAACUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005		475		empty_scaffold						scaffold3907		525		999		gaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005.miRNA:12128		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.352		1		21		399		419		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCCAAUCGGCUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005		475		empty_scaffold						scaffold3907		525		999		gaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005.miRNA:12128		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.927		1		21		471		491		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAAUUUCAAAUUGUCUAAUAU		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005		475		empty_scaffold						scaffold3907		525		999		gaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005.miRNA:12129		empty_scaffold				uauuagccaauuugaaaauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.784		1		21		398		418		UAUUAGCCAAUUUGAAAAUUU		AAAUUUUCCAAUCGGCUAAUA		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005		475		empty_scaffold						scaffold3907		525		999		gaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005.miRNA:12130		empty_scaffold				caaauauuagccaauuugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005		475		empty_scaffold						scaffold3907		525		999		gaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005.miRNA:12131		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauuugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUUUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2005		475		empty_scaffold						scaffold3907		525		999		gaauaacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006.miRNA:12132		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006		460		empty_scaffold						scaffold3907		529		988		aacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006.miRNA:12132		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006		460		empty_scaffold						scaffold3907		529		988		aacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006.miRNA:12133		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006		460		empty_scaffold						scaffold3907		529		988		aacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006.miRNA:12133		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006		460		empty_scaffold						scaffold3907		529		988		aacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006.miRNA:12134		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		15		35		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCAAAUUAACUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006		460		empty_scaffold						scaffold3907		529		988		aacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006.miRNA:12134		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.352		1		21		399		419		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCCAAUCGGCUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006		460		empty_scaffold						scaffold3907		529		988		aacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006.miRNA:12134		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.927		1		21		471		491		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAAUUUCAAAUUGUCUAAUAU		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006		460		empty_scaffold						scaffold3907		529		988		aacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006.miRNA:12135		empty_scaffold				uauuagccaauuugaaaauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.784		1		21		398		418		UAUUAGCCAAUUUGAAAAUUU		AAAUUUUCCAAUCGGCUAAUA		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006		460		empty_scaffold						scaffold3907		529		988		aacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006.miRNA:12136		empty_scaffold				caaauauuagccaauuugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006		460		empty_scaffold						scaffold3907		529		988		aacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006.miRNA:12137		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauuugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUUUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2006		460		empty_scaffold						scaffold3907		529		988		aacuucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007.miRNA:12138		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007		466		empty_scaffold						scaffold3907		532		997		uucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugg

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007.miRNA:12138		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007		466		empty_scaffold						scaffold3907		532		997		uucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugg

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007.miRNA:12139		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007		466		empty_scaffold						scaffold3907		532		997		uucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugg

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007.miRNA:12139		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007		466		empty_scaffold						scaffold3907		532		997		uucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugg

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007.miRNA:12140		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		15		35		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCAAAUUAACUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007		466		empty_scaffold						scaffold3907		532		997		uucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugg

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007.miRNA:12140		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.352		1		21		399		419		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCCAAUCGGCUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007		466		empty_scaffold						scaffold3907		532		997		uucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugg

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007.miRNA:12140		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.927		1		21		471		491		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAAUUUCAAAUUGUCUAAUAU		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007		466		empty_scaffold						scaffold3907		532		997		uucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugg

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007.miRNA:12141		empty_scaffold				uauuagccaauuugaaaauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.784		1		21		398		418		UAUUAGCCAAUUUGAAAAUUU		AAAUUUUCCAAUCGGCUAAUA		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007		466		empty_scaffold						scaffold3907		532		997		uucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugg

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007.miRNA:12142		empty_scaffold				caaauauuagccaauuugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007		466		empty_scaffold						scaffold3907		532		997		uucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugg

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007.miRNA:12143		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauuugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUUUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2007		466		empty_scaffold						scaffold3907		532		997		uucgcaguuauucgggcgaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugg

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008.miRNA:12144		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008		451		empty_scaffold						scaffold3907		549		999		gaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008.miRNA:12144		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008		451		empty_scaffold						scaffold3907		549		999		gaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008.miRNA:12145		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008		451		empty_scaffold						scaffold3907		549		999		gaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008.miRNA:12145		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008		451		empty_scaffold						scaffold3907		549		999		gaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008.miRNA:12146		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		15		35		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCAAAUUAACUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008		451		empty_scaffold						scaffold3907		549		999		gaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008.miRNA:12146		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.352		1		21		399		419		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCCAAUCGGCUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008		451		empty_scaffold						scaffold3907		549		999		gaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008.miRNA:12146		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.927		1		21		471		491		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAAUUUCAAAUUGUCUAAUAU		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008		451		empty_scaffold						scaffold3907		549		999		gaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008.miRNA:12147		empty_scaffold				uauuagccaauuugaaaauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.784		1		21		398		418		UAUUAGCCAAUUUGAAAAUUU		AAAUUUUCCAAUCGGCUAAUA		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008		451		empty_scaffold						scaffold3907		549		999		gaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008.miRNA:12148		empty_scaffold				caaauauuagccaauuugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008		451		empty_scaffold						scaffold3907		549		999		gaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008.miRNA:12149		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauuugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUUUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2008		451		empty_scaffold						scaffold3907		549		999		gaucaguaacccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009.miRNA:12150		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009		432		empty_scaffold						scaffold3907		557		988		acccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009.miRNA:12150		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009		432		empty_scaffold						scaffold3907		557		988		acccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009.miRNA:12151		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009		432		empty_scaffold						scaffold3907		557		988		acccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009.miRNA:12151		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009		432		empty_scaffold						scaffold3907		557		988		acccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009.miRNA:12152		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		15		35		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCAAAUUAACUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009		432		empty_scaffold						scaffold3907		557		988		acccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009.miRNA:12152		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.352		1		21		399		419		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCCAAUCGGCUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009		432		empty_scaffold						scaffold3907		557		988		acccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009.miRNA:12152		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.927		1		21		471		491		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAAUUUCAAAUUGUCUAAUAU		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009		432		empty_scaffold						scaffold3907		557		988		acccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009.miRNA:12153		empty_scaffold				uauuagccaauuugaaaauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.784		1		21		398		418		UAUUAGCCAAUUUGAAAAUUU		AAAUUUUCCAAUCGGCUAAUA		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009		432		empty_scaffold						scaffold3907		557		988		acccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009.miRNA:12154		empty_scaffold				caaauauuagccaauuugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009		432		empty_scaffold						scaffold3907		557		988		acccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009.miRNA:12155		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauuugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUUUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2009		432		empty_scaffold						scaffold3907		557		988		acccugcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010.miRNA:12156		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010		433		empty_scaffold						scaffold3907		562		994		gcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010.miRNA:12156		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010		433		empty_scaffold						scaffold3907		562		994		gcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010.miRNA:12157		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010		433		empty_scaffold						scaffold3907		562		994		gcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010.miRNA:12157		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010		433		empty_scaffold						scaffold3907		562		994		gcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010.miRNA:12158		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		15		35		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCAAAUUAACUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010		433		empty_scaffold						scaffold3907		562		994		gcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010.miRNA:12158		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.352		1		21		399		419		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCCAAUCGGCUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010		433		empty_scaffold						scaffold3907		562		994		gcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010.miRNA:12158		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.927		1		21		471		491		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAAUUUCAAAUUGUCUAAUAU		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010		433		empty_scaffold						scaffold3907		562		994		gcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010.miRNA:12159		empty_scaffold				uauuagccaauuugaaaauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.784		1		21		398		418		UAUUAGCCAAUUUGAAAAUUU		AAAUUUUCCAAUCGGCUAAUA		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010		433		empty_scaffold						scaffold3907		562		994		gcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010.miRNA:12160		empty_scaffold				caaauauuagccaauuugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010		433		empty_scaffold						scaffold3907		562		994		gcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010.miRNA:12161		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauuugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUUUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2010		433		empty_scaffold						scaffold3907		562		994		gcagauaaugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011.miRNA:12162		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011		425		empty_scaffold						scaffold3907		570		994		ugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011.miRNA:12162		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011		425		empty_scaffold						scaffold3907		570		994		ugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011.miRNA:12163		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011		425		empty_scaffold						scaffold3907		570		994		ugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011.miRNA:12163		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011		425		empty_scaffold						scaffold3907		570		994		ugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011.miRNA:12164		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		15		35		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCAAAUUAACUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011		425		empty_scaffold						scaffold3907		570		994		ugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011.miRNA:12164		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.352		1		21		399		419		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCCAAUCGGCUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011		425		empty_scaffold						scaffold3907		570		994		ugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011.miRNA:12164		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.927		1		21		471		491		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAAUUUCAAAUUGUCUAAUAU		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011		425		empty_scaffold						scaffold3907		570		994		ugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011.miRNA:12165		empty_scaffold				uauuagccaauuugaaaauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.784		1		21		398		418		UAUUAGCCAAUUUGAAAAUUU		AAAUUUUCCAAUCGGCUAAUA		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011		425		empty_scaffold						scaffold3907		570		994		ugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011.miRNA:12166		empty_scaffold				caaauauuagccaauuugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011		425		empty_scaffold						scaffold3907		570		994		ugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011.miRNA:12167		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauuugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUUUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2011		425		empty_scaffold						scaffold3907		570		994		ugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012.miRNA:12168		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012		425		empty_scaffold						scaffold3907		570		994		ugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012.miRNA:12168		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012		425		empty_scaffold						scaffold3907		570		994		ugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012.miRNA:12169		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012		425		empty_scaffold						scaffold3907		570		994		ugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012.miRNA:12169		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012		425		empty_scaffold						scaffold3907		570		994		ugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012.miRNA:12170		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		15		35		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCAAAUUAACUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012		425		empty_scaffold						scaffold3907		570		994		ugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012.miRNA:12170		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.352		1		21		399		419		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCCAAUCGGCUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012		425		empty_scaffold						scaffold3907		570		994		ugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012.miRNA:12170		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.927		1		21		471		491		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAAUUUCAAAUUGUCUAAUAU		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012		425		empty_scaffold						scaffold3907		570		994		ugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012.miRNA:12171		empty_scaffold				uauuagccaauuugaaaauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.784		1		21		398		418		UAUUAGCCAAUUUGAAAAUUU		AAAUUUUCCAAUCGGCUAAUA		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012		425		empty_scaffold						scaffold3907		570		994		ugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012.miRNA:12172		empty_scaffold				caaauauuagccaauuugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012		425		empty_scaffold						scaffold3907		570		994		ugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012.miRNA:12173		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauuugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUUUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2012		425		empty_scaffold						scaffold3907		570		994		ugggcagaugaaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013.miRNA:12174		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013		419		empty_scaffold						scaffold3907		580		998		aaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggu

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013.miRNA:12174		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013		419		empty_scaffold						scaffold3907		580		998		aaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggu

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013.miRNA:12175		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013		419		empty_scaffold						scaffold3907		580		998		aaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggu

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013.miRNA:12175		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013		419		empty_scaffold						scaffold3907		580		998		aaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggu

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013.miRNA:12176		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		15		35		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCAAAUUAACUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013		419		empty_scaffold						scaffold3907		580		998		aaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggu

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013.miRNA:12176		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.352		1		21		399		419		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCCAAUCGGCUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013		419		empty_scaffold						scaffold3907		580		998		aaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggu

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013.miRNA:12176		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.927		1		21		471		491		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAAUUUCAAAUUGUCUAAUAU		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013		419		empty_scaffold						scaffold3907		580		998		aaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggu

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013.miRNA:12177		empty_scaffold				uauuagccaauuugaaaauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.784		1		21		398		418		UAUUAGCCAAUUUGAAAAUUU		AAAUUUUCCAAUCGGCUAAUA		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013		419		empty_scaffold						scaffold3907		580		998		aaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggu

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013.miRNA:12178		empty_scaffold				caaauauuagccaauuugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013		419		empty_scaffold						scaffold3907		580		998		aaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggu

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013.miRNA:12179		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauuugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUUUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2013		419		empty_scaffold						scaffold3907		580		998		aaguaaaaaaucaaauuuacucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggu

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2014.miRNA:12180		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2014		403		empty_scaffold						scaffold3907		598		1000		acucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugguga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2014.miRNA:12180		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2014		403		empty_scaffold						scaffold3907		598		1000		acucgguguuauuguagucuguugaaaauuguuuuuaauuuuauuaggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacaugguga
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		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2020.miRNA:12221		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauuugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUUUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2020		356		empty_scaffold						scaffold3907		644		999		ggcuauuauuugaaauuuuuaacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggug

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021.miRNA:12222		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021		331		empty_scaffold						scaffold3907		664		994		aacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021.miRNA:12222		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021		331		empty_scaffold						scaffold3907		664		994		aacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021.miRNA:12223		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021		331		empty_scaffold						scaffold3907		664		994		aacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021.miRNA:12223		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021		331		empty_scaffold						scaffold3907		664		994		aacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021.miRNA:12224		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		15		35		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCAAAUUAACUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021		331		empty_scaffold						scaffold3907		664		994		aacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021.miRNA:12224		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.352		1		21		399		419		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCCAAUCGGCUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021		331		empty_scaffold						scaffold3907		664		994		aacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021.miRNA:12224		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.927		1		21		471		491		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAAUUUCAAAUUGUCUAAUAU		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021		331		empty_scaffold						scaffold3907		664		994		aacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021.miRNA:12225		empty_scaffold				uauuagccaauuugaaaauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.784		1		21		398		418		UAUUAGCCAAUUUGAAAAUUU		AAAUUUUCCAAUCGGCUAAUA		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021		331		empty_scaffold						scaffold3907		664		994		aacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021.miRNA:12226		empty_scaffold				caaauauuagccaauuugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021		331		empty_scaffold						scaffold3907		664		994		aacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021.miRNA:12227		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauuugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUUUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2021		331		empty_scaffold						scaffold3907		664		994		aacaugauucaaccuuaacuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaaca

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022.miRNA:12228		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022		317		empty_scaffold						scaffold3907		682		998		cuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggu

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022.miRNA:12228		empty_scaffold				aaauauuagccaauuugaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022		317		empty_scaffold						scaffold3907		682		998		cuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggu

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022.miRNA:12229		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022		317		empty_scaffold						scaffold3907		682		998		cuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggu

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022.miRNA:12229		empty_scaffold				aauauuagccaauuugaaaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGCCAAUUUGAAAAU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022		317		empty_scaffold						scaffold3907		682		998		cuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggu

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022.miRNA:12230		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		15		35		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCAAAUUAACUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022		317		empty_scaffold						scaffold3907		682		998		cuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggu

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022.miRNA:12230		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.352		1		21		399		419		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAUUUUCCAAUCGGCUAAUAU		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022		317		empty_scaffold						scaffold3907		682		998		cuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggu

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022.miRNA:12230		empty_scaffold				auauuagccaauuugaaaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.927		1		21		471		491		AUAUUAGCCAAUUUGAAAAUU		AAAUUUCAAAUUGUCUAAUAU		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022		317		empty_scaffold						scaffold3907		682		998		cuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggu

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022.miRNA:12231		empty_scaffold				uauuagccaauuugaaaauuu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		14.784		1		21		398		418		UAUUAGCCAAUUUGAAAAUUU		AAAUUUUCCAAUCGGCUAAUA		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022		317		empty_scaffold						scaffold3907		682		998		cuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggu

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022.miRNA:12232		empty_scaffold				caaauauuagccaauuugaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.819		1		21		474		494		CAAAUAUUAGCCAAUUUGAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Translation		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022		317		empty_scaffold						scaffold3907		682		998		cuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggu

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022.miRNA:12233		empty_scaffold				ucaaauauuagccaauuugaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.087		1		21		475		495		UCAAAUAUUAGCCAAUUUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUGA		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2022		317		empty_scaffold						scaffold3907		682		998		cuuuuagccauuucaagcauacaugucaaauauuagccaauuugaaaauuugaaaauuuucaugucaaacuuggucaauuuucguguguuauacaaaggaaauuuaaacaauuuucacaacaaaaguugaaaacuuucaaaucgacgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaagggauuaacauggu

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2023.miRNA:12235		empty_scaffold				aaguuaaaaauccaauuuacu		Contig9147		unknown		n/a		unknown		2		11.97		1		20		1842		1861		AAGUUAAAAAUCCAAUUUAC		GUGAAUUGGAUUUUUGGUUU		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2023		163		empty_scaffold						scaffold3907		826		988		acgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2023.miRNA:12238		empty_scaffold				gaaguuaaaaauccaauuuac		Contig9147		unknown		n/a		unknown		2		11.97		1		21		1842		1862		GAAGUUAAAAAUCCAAUUUAC		GUGAAUUGGAUUUUUGGUUUC		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2023		163		empty_scaffold						scaffold3907		826		988		acgaauauuugauauggauguucgaaauggcuaaaaagucaugugucuuuaagauaaccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2024.miRNA:12241		empty_scaffold				aaguuaaaaauccaauuuacu		Contig9147		unknown		n/a		unknown		2		11.97		1		20		1842		1861		AAGUUAAAAAUCCAAUUUAC		GUGAAUUGGAUUUUUGGUUU		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2024		106		empty_scaffold						scaffold3907		883		988		ccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2024.miRNA:12244		empty_scaffold				gaaguuaaaaauccaauuuac		Contig9147		unknown		n/a		unknown		2		11.97		1		21		1842		1862		GAAGUUAAAAAUCCAAUUUAC		GUGAAUUGGAUUUUUGGUUUC		Cleavage		scaffold3907.Lu0910.pre-miRNA:2024		106		empty_scaffold						scaffold3907		883		988		ccccuccaaacaaaaacuaaacgaaguuaaaaauccaauuuacucuguguuauuuuggcauguugaaaaaugauuuuuaacuucguuagacuauuaauugaaggga

		scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2069.miRNA:12516		empty_scaffold				ccaaauugucgauuuucaaaa		03-LUSBE1NG-RP-135_E10_03MAR2007_072		unknown		n/a		unknown		2		20.228		1		21		383		403		CCAAAUUGUCGAUUUUCAAAA		UUUGGAAAAUCGACAAUUUGA		Cleavage		scaffold396.Lu0910.pre-miRNA:2069		404		empty_scaffold						scaffold396		79		482		uugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaaucuaguuuuaguacaguaaccccuauaaacaaugauuaaacguaguuaaaaauuaauuuuacucggugguguuuuagaauguugaaaaauguugugaacuucauuuggcuauuauuugaacgguuuaacaugguaaaacuuuaauuugaagccauucccaacgugcauuucuaauauuagccaauuuaaaaaaauucaauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagaaaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaguaaaaaaucuagugucau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2076.miRNA:12576		empty_scaffold				auuuuagccauuuccaacaug		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		20.118		1		21		428		448		AUUUUAGCCAUUUCCAACAUG		CAUGUUGGCAAUGGCUAAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2076		398		empty_scaffold						scaffold4004		1082		1479		aguaaaagugauuuuuaacuucauugcaccauuaauuauagagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucucc

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2076.miRNA:12576		empty_scaffold				auuuuagccauuuccaacaug		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		17.381		1		21		177		197		AUUUUAGCCAUUUCCAACAUG		CAUGUUGGAAAUGGUUAAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2076		398		empty_scaffold						scaffold4004		1082		1479		aguaaaagugauuuuuaacuucauugcaccauuaauuauagagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucucc

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2076.miRNA:12580		empty_scaffold				uuuuagccauuuccaacaugc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1		20.588		1		21		427		447		UUUUAGCCAUUUCCAACAUGC		GCAUGUUGGCAAUGGCUAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2076		398		empty_scaffold						scaffold4004		1082		1479		aguaaaagugauuuuuaacuucauugcaccauuaauuauagagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucucc

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2076.miRNA:12580		empty_scaffold				uuuuagccauuuccaacaugc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.722		1		20		177		196		UUUUAGCCAUUUCCAACAUG		CAUGUUGGAAAUGGUUAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2076		398		empty_scaffold						scaffold4004		1082		1479		aguaaaagugauuuuuaacuucauugcaccauuaauuauagagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucucc

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2077.miRNA:12582		empty_scaffold				auuuuagccauuuccaacaug		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		20.118		1		21		428		448		AUUUUAGCCAUUUCCAACAUG		CAUGUUGGCAAUGGCUAAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2077		384		empty_scaffold						scaffold4004		1105		1488		uugcaccauuaauuauagagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2077.miRNA:12582		empty_scaffold				auuuuagccauuuccaacaug		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		17.381		1		21		177		197		AUUUUAGCCAUUUCCAACAUG		CAUGUUGGAAAUGGUUAAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2077		384		empty_scaffold						scaffold4004		1105		1488		uugcaccauuaauuauagagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2077.miRNA:12586		empty_scaffold				uuuuagccauuuccaacaugc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1		20.588		1		21		427		447		UUUUAGCCAUUUCCAACAUGC		GCAUGUUGGCAAUGGCUAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2077		384		empty_scaffold						scaffold4004		1105		1488		uugcaccauuaauuauagagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2077.miRNA:12586		empty_scaffold				uuuuagccauuuccaacaugc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.722		1		20		177		196		UUUUAGCCAUUUCCAACAUG		CAUGUUGGAAAUGGUUAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2077		384		empty_scaffold						scaffold4004		1105		1488		uugcaccauuaauuauagagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2078.miRNA:12588		empty_scaffold				auuuuagccauuuccaacaug		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		20.118		1		21		428		448		AUUUUAGCCAUUUCCAACAUG		CAUGUUGGCAAUGGCUAAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2078		384		empty_scaffold						scaffold4004		1105		1488		uugcaccauuaauuauagagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2078.miRNA:12588		empty_scaffold				auuuuagccauuuccaacaug		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		17.381		1		21		177		197		AUUUUAGCCAUUUCCAACAUG		CAUGUUGGAAAUGGUUAAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2078		384		empty_scaffold						scaffold4004		1105		1488		uugcaccauuaauuauagagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2078.miRNA:12592		empty_scaffold				uuuuagccauuuccaacaugc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1		20.588		1		21		427		447		UUUUAGCCAUUUCCAACAUGC		GCAUGUUGGCAAUGGCUAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2078		384		empty_scaffold						scaffold4004		1105		1488		uugcaccauuaauuauagagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2078.miRNA:12592		empty_scaffold				uuuuagccauuuccaacaugc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.722		1		20		177		196		UUUUAGCCAUUUCCAACAUG		CAUGUUGGAAAUGGUUAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2078		384		empty_scaffold						scaffold4004		1105		1488		uugcaccauuaauuauagagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2079.miRNA:12594		empty_scaffold				auuuuagccauuuccaacaug		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		20.118		1		21		428		448		AUUUUAGCCAUUUCCAACAUG		CAUGUUGGCAAUGGCUAAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2079		384		empty_scaffold						scaffold4004		1105		1488		uugcaccauuaauuauagagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2079.miRNA:12594		empty_scaffold				auuuuagccauuuccaacaug		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		17.381		1		21		177		197		AUUUUAGCCAUUUCCAACAUG		CAUGUUGGAAAUGGUUAAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2079		384		empty_scaffold						scaffold4004		1105		1488		uugcaccauuaauuauagagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2079.miRNA:12598		empty_scaffold				uuuuagccauuuccaacaugc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1		20.588		1		21		427		447		UUUUAGCCAUUUCCAACAUGC		GCAUGUUGGCAAUGGCUAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2079		384		empty_scaffold						scaffold4004		1105		1488		uugcaccauuaauuauagagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2079.miRNA:12598		empty_scaffold				uuuuagccauuuccaacaugc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.722		1		20		177		196		UUUUAGCCAUUUCCAACAUG		CAUGUUGGAAAUGGUUAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2079		384		empty_scaffold						scaffold4004		1105		1488		uugcaccauuaauuauagagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2080.miRNA:12600		empty_scaffold				auuuuagccauuuccaacaug		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		20.118		1		21		428		448		AUUUUAGCCAUUUCCAACAUG		CAUGUUGGCAAUGGCUAAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2080		359		empty_scaffold						scaffold4004		1121		1479		agagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucucc

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2080.miRNA:12600		empty_scaffold				auuuuagccauuuccaacaug		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		17.381		1		21		177		197		AUUUUAGCCAUUUCCAACAUG		CAUGUUGGAAAUGGUUAAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2080		359		empty_scaffold						scaffold4004		1121		1479		agagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucucc

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2080.miRNA:12604		empty_scaffold				uuuuagccauuuccaacaugc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1		20.588		1		21		427		447		UUUUAGCCAUUUCCAACAUGC		GCAUGUUGGCAAUGGCUAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2080		359		empty_scaffold						scaffold4004		1121		1479		agagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucucc

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2080.miRNA:12604		empty_scaffold				uuuuagccauuuccaacaugc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.722		1		20		177		196		UUUUAGCCAUUUCCAACAUG		CAUGUUGGAAAUGGUUAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2080		359		empty_scaffold						scaffold4004		1121		1479		agagguacaacggugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucucc

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2081.miRNA:12606		empty_scaffold				auuuuagccauuuccaacaug		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		20.118		1		21		428		448		AUUUUAGCCAUUUCCAACAUG		CAUGUUGGCAAUGGCUAAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2081		361		empty_scaffold						scaffold4004		1133		1493		gugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2081.miRNA:12606		empty_scaffold				auuuuagccauuuccaacaug		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		17.381		1		21		177		197		AUUUUAGCCAUUUCCAACAUG		CAUGUUGGAAAUGGUUAAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2081		361		empty_scaffold						scaffold4004		1133		1493		gugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2081.miRNA:12610		empty_scaffold				uuuuagccauuuccaacaugc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1		20.588		1		21		427		447		UUUUAGCCAUUUCCAACAUGC		GCAUGUUGGCAAUGGCUAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2081		361		empty_scaffold						scaffold4004		1133		1493		gugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2081.miRNA:12610		empty_scaffold				uuuuagccauuuccaacaugc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.722		1		20		177		196		UUUUAGCCAUUUCCAACAUG		CAUGUUGGAAAUGGUUAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2081		361		empty_scaffold						scaffold4004		1133		1493		gugaaacuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2082.miRNA:12612		empty_scaffold				uuagccauuuccaacaugcau		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1		20.109		1		21		425		445		UUAGCCAUUUCCAACAUGCAU		AUGCAUGUUGGCAAUGGCUAA		Translation		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2082		356		empty_scaffold						scaffold4004		1139		1494		cuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2082.miRNA:12612		empty_scaffold				uuagccauuuccaacaugcau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		18.532		1		21		174		194		UUAGCCAUUUCCAACAUGCAU		AUCCAUGUUGGAAAUGGUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2082		356		empty_scaffold						scaffold4004		1139		1494		cuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2082.miRNA:12613		empty_scaffold				uagccauuuccaacaugcaug		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1		19.848		1		21		424		444		UAGCCAUUUCCAACAUGCAUG		CAUGCAUGUUGGCAAUGGCUA		Translation		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2082		356		empty_scaffold						scaffold4004		1139		1494		cuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2082.miRNA:12613		empty_scaffold				uagccauuuccaacaugcaug		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		19.268		1		21		173		193		UAGCCAUUUCCAACAUGCAUG		CAUCCAUGUUGGAAAUGGUUA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2082		356		empty_scaffold						scaffold4004		1139		1494		cuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2082.miRNA:12614		empty_scaffold				aaauauuagaugauuugaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		21		473		493		AAAUAUUAGAUGAUUUGAAUU		AUUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2082		356		empty_scaffold						scaffold4004		1139		1494		cuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2082.miRNA:12615		empty_scaffold				aauauuagaugauuugaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGAUGAUUUGAAUUU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2082		356		empty_scaffold						scaffold4004		1139		1494		cuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2082.miRNA:12616		empty_scaffold				caaauauuagaugauuugaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.819		1		20		475		494		CAAAUAUUAGAUGAUUUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2082		356		empty_scaffold						scaffold4004		1139		1494		cuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2082.miRNA:12617		empty_scaffold				auauuagaugauuugaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.927		1		21		471		491		AUAUUAGAUGAUUUGAAUUUU		AAAUUUCAAAUUGUCUAAUAU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2082		356		empty_scaffold						scaffold4004		1139		1494		cuugauauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083.miRNA:12618		empty_scaffold				uuuuagccauuuccaacaugc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1		20.588		1		21		427		447		UUUUAGCCAUUUCCAACAUGC		GCAUGUUGGCAAUGGCUAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083		334		empty_scaffold						scaffold4004		1144		1477		uauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083.miRNA:12618		empty_scaffold				uuuuagccauuuccaacaugc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.722		1		20		177		196		UUUUAGCCAUUUCCAACAUG		CAUGUUGGAAAUGGUUAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083		334		empty_scaffold						scaffold4004		1144		1477		uauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083.miRNA:12619		empty_scaffold				uuuagccauuuccaacaugca		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1		20.112		1		21		426		446		UUUAGCCAUUUCCAACAUGCA		UGCAUGUUGGCAAUGGCUAAA		Translation		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083		334		empty_scaffold						scaffold4004		1144		1477		uauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083.miRNA:12619		empty_scaffold				uuuagccauuuccaacaugca		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		18.274		1		21		175		195		UUUAGCCAUUUCCAACAUGCA		UCCAUGUUGGAAAUGGUUAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083		334		empty_scaffold						scaffold4004		1144		1477		uauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083.miRNA:12620		empty_scaffold				uuagccauuuccaacaugcau		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1		20.109		1		21		425		445		UUAGCCAUUUCCAACAUGCAU		AUGCAUGUUGGCAAUGGCUAA		Translation		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083		334		empty_scaffold						scaffold4004		1144		1477		uauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083.miRNA:12620		empty_scaffold				uuagccauuuccaacaugcau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		18.532		1		21		174		194		UUAGCCAUUUCCAACAUGCAU		AUCCAUGUUGGAAAUGGUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083		334		empty_scaffold						scaffold4004		1144		1477		uauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083.miRNA:12621		empty_scaffold				uagccauuuccaacaugcaug		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1		19.848		1		21		424		444		UAGCCAUUUCCAACAUGCAUG		CAUGCAUGUUGGCAAUGGCUA		Translation		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083		334		empty_scaffold						scaffold4004		1144		1477		uauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083.miRNA:12621		empty_scaffold				uagccauuuccaacaugcaug		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		19.268		1		21		173		193		UAGCCAUUUCCAACAUGCAUG		CAUCCAUGUUGGAAAUGGUUA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083		334		empty_scaffold						scaffold4004		1144		1477		uauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083.miRNA:12622		empty_scaffold				aaauauuagaugauuugaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		21		473		493		AAAUAUUAGAUGAUUUGAAUU		AUUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083		334		empty_scaffold						scaffold4004		1144		1477		uauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083.miRNA:12623		empty_scaffold				aauauuagaugauuugaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGAUGAUUUGAAUUU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2083		334		empty_scaffold						scaffold4004		1144		1477		uauuuuagccauuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2084.miRNA:12624		empty_scaffold				uaauagucaaaugaaguuaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.155		1		21		386		406		UAAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UAUAAUUUCAUUUGAUUAUUA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2084		332		empty_scaffold						scaffold4004		140		471		aacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcauguc

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2084.miRNA:12625		empty_scaffold				auaauagucaaaugaaguuaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		14.819		1		20		388		407		AUAAUAGUCAAAUGAAGUUA		UAAUUUCAUUUGAUUAUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2084		332		empty_scaffold						scaffold4004		140		471		aacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcauguc

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2084.miRNA:12626		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig2795		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		234		253		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2084		332		empty_scaffold						scaffold4004		140		471		aacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcauguc

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2084.miRNA:12626		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.299		1		21		385		405		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAAA		UUAUAAUUUCAUUUGAUUAUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2084		332		empty_scaffold						scaffold4004		140		471		aacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcauguc

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2084.miRNA:12626		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSHE1AD_Contig149		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		216		235		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2084		332		empty_scaffold						scaffold4004		140		471		aacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcauguc

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2084.miRNA:12626		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSTE1AD-RP-292_H12_23MAY2008_042		unknown		n/a		unknown		2		17.872		1		20		149		168		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2084		332		empty_scaffold						scaffold4004		140		471		aacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcauguc

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2085.miRNA:12630		empty_scaffold				uaauagucaaaugaaguuaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.155		1		21		386		406		UAAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UAUAAUUUCAUUUGAUUAUUA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2085		321		empty_scaffold						scaffold4004		147		467		augucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugca

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2085.miRNA:12631		empty_scaffold				auaauagucaaaugaaguuaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		14.819		1		20		388		407		AUAAUAGUCAAAUGAAGUUA		UAAUUUCAUUUGAUUAUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2085		321		empty_scaffold						scaffold4004		147		467		augucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugca

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2085.miRNA:12632		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig2795		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		234		253		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2085		321		empty_scaffold						scaffold4004		147		467		augucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugca

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2085.miRNA:12632		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.299		1		21		385		405		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAAA		UUAUAAUUUCAUUUGAUUAUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2085		321		empty_scaffold						scaffold4004		147		467		augucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugca

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2085.miRNA:12632		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSHE1AD_Contig149		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		216		235		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2085		321		empty_scaffold						scaffold4004		147		467		augucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugca

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2085.miRNA:12632		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSTE1AD-RP-292_H12_23MAY2008_042		unknown		n/a		unknown		2		17.872		1		20		149		168		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2085		321		empty_scaffold						scaffold4004		147		467		augucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugca

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2086.miRNA:12636		empty_scaffold				uaauagucaaaugaaguuaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.155		1		21		386		406		UAAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UAUAAUUUCAUUUGAUUAUUA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2086		318		empty_scaffold						scaffold4004		163		480		gauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2086.miRNA:12637		empty_scaffold				auaauagucaaaugaaguuaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		14.819		1		20		388		407		AUAAUAGUCAAAUGAAGUUA		UAAUUUCAUUUGAUUAUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2086		318		empty_scaffold						scaffold4004		163		480		gauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2086.miRNA:12638		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig2795		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		234		253		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2086		318		empty_scaffold						scaffold4004		163		480		gauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2086.miRNA:12638		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.299		1		21		385		405		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAAA		UUAUAAUUUCAUUUGAUUAUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2086		318		empty_scaffold						scaffold4004		163		480		gauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2086.miRNA:12638		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSHE1AD_Contig149		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		216		235		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2086		318		empty_scaffold						scaffold4004		163		480		gauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2086.miRNA:12638		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSTE1AD-RP-292_H12_23MAY2008_042		unknown		n/a		unknown		2		17.872		1		20		149		168		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2086		318		empty_scaffold						scaffold4004		163		480		gauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2087.miRNA:12642		empty_scaffold				uaauagucaaaugaaguuaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.155		1		21		386		406		UAAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UAUAAUUUCAUUUGAUUAUUA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2087		316		empty_scaffold						scaffold4004		165		480		uuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2087.miRNA:12643		empty_scaffold				auaauagucaaaugaaguuaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		14.819		1		20		388		407		AUAAUAGUCAAAUGAAGUUA		UAAUUUCAUUUGAUUAUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2087		316		empty_scaffold						scaffold4004		165		480		uuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2087.miRNA:12644		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig2795		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		234		253		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2087		316		empty_scaffold						scaffold4004		165		480		uuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2087.miRNA:12644		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.299		1		21		385		405		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAAA		UUAUAAUUUCAUUUGAUUAUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2087		316		empty_scaffold						scaffold4004		165		480		uuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2087.miRNA:12644		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSHE1AD_Contig149		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		216		235		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2087		316		empty_scaffold						scaffold4004		165		480		uuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2087.miRNA:12644		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSTE1AD-RP-292_H12_23MAY2008_042		unknown		n/a		unknown		2		17.872		1		20		149		168		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2087		316		empty_scaffold						scaffold4004		165		480		uuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2088.miRNA:12648		empty_scaffold				uaauagucaaaugaaguuaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.155		1		21		386		406		UAAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UAUAAUUUCAUUUGAUUAUUA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2088		313		empty_scaffold						scaffold4004		168		480		gaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2088.miRNA:12649		empty_scaffold				auaauagucaaaugaaguuaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		14.819		1		20		388		407		AUAAUAGUCAAAUGAAGUUA		UAAUUUCAUUUGAUUAUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2088		313		empty_scaffold						scaffold4004		168		480		gaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2088.miRNA:12650		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig2795		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		234		253		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2088		313		empty_scaffold						scaffold4004		168		480		gaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2088.miRNA:12650		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.299		1		21		385		405		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAAA		UUAUAAUUUCAUUUGAUUAUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2088		313		empty_scaffold						scaffold4004		168		480		gaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2088.miRNA:12650		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSHE1AD_Contig149		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		216		235		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2088		313		empty_scaffold						scaffold4004		168		480		gaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2088.miRNA:12650		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSTE1AD-RP-292_H12_23MAY2008_042		unknown		n/a		unknown		2		17.872		1		20		149		168		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2088		313		empty_scaffold						scaffold4004		168		480		gaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089.miRNA:12654		empty_scaffold				aaauauuagaugauuugaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		21		473		493		AAAUAUUAGAUGAUUUGAAUU		AUUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089		356		empty_scaffold						scaffold4004		119		474		cuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089.miRNA:12655		empty_scaffold				aauauuagaugauuugaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGAUGAUUUGAAUUU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089		356		empty_scaffold						scaffold4004		119		474		cuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089.miRNA:12656		empty_scaffold				caaauauuagaugauuugaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.819		1		20		475		494		CAAAUAUUAGAUGAUUUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089		356		empty_scaffold						scaffold4004		119		474		cuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089.miRNA:12657		empty_scaffold				uuagccguuuccaacaugcau		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		20.109		1		21		425		445		UUAGCCGUUUCCAACAUGCAU		AUGCAUGUUGGCAAUGGCUAA		Translation		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089		356		empty_scaffold						scaffold4004		119		474		cuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089.miRNA:12657		empty_scaffold				uuagccguuuccaacaugcau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		16.884		1		21		497		517		UUAGCCGUUUCCAACAUGCAU		AUCCAUGUUGGAAACGGUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089		356		empty_scaffold						scaffold4004		119		474		cuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089.miRNA:12657		empty_scaffold				uuagccguuuccaacaugcau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		18.532		1		21		174		194		UUAGCCGUUUCCAACAUGCAU		AUCCAUGUUGGAAAUGGUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089		356		empty_scaffold						scaffold4004		119		474		cuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089.miRNA:12658		empty_scaffold				auauuagaugauuugaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.927		1		21		471		491		AUAUUAGAUGAUUUGAAUUUU		AAAUUUCAAAUUGUCUAAUAU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089		356		empty_scaffold						scaffold4004		119		474		cuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089.miRNA:12659		empty_scaffold				uagccguuuccaacaugcaug		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		19.848		1		21		424		444		UAGCCGUUUCCAACAUGCAUG		CAUGCAUGUUGGCAAUGGCUA		Translation		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089		356		empty_scaffold						scaffold4004		119		474		cuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089.miRNA:12659		empty_scaffold				uagccguuuccaacaugcaug		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		16.848		1		21		496		516		UAGCCGUUUCCAACAUGCAUG		CAUCCAUGUUGGAAACGGUUA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089		356		empty_scaffold						scaffold4004		119		474		cuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089.miRNA:12659		empty_scaffold				uagccguuuccaacaugcaug		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		19.268		1		21		173		193		UAGCCGUUUCCAACAUGCAUG		CAUCCAUGUUGGAAAUGGUUA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2089		356		empty_scaffold						scaffold4004		119		474		cuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2090.miRNA:12660		empty_scaffold				uaauagucaaaugaaguuaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.155		1		21		386		406		UAAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UAUAAUUUCAUUUGAUUAUUA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2090		304		empty_scaffold						scaffold4004		177		480		gaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2090.miRNA:12661		empty_scaffold				auaauagucaaaugaaguuaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		14.819		1		20		388		407		AUAAUAGUCAAAUGAAGUUA		UAAUUUCAUUUGAUUAUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2090		304		empty_scaffold						scaffold4004		177		480		gaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2090.miRNA:12662		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig2795		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		234		253		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2090		304		empty_scaffold						scaffold4004		177		480		gaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2090.miRNA:12662		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.299		1		21		385		405		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAAA		UUAUAAUUUCAUUUGAUUAUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2090		304		empty_scaffold						scaffold4004		177		480		gaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2090.miRNA:12662		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSHE1AD_Contig149		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		216		235		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2090		304		empty_scaffold						scaffold4004		177		480		gaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2090.miRNA:12662		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSTE1AD-RP-292_H12_23MAY2008_042		unknown		n/a		unknown		2		17.872		1		20		149		168		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2090		304		empty_scaffold						scaffold4004		177		480		gaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091.miRNA:12666		empty_scaffold				uuuuagccguuuccaacaugc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		20.588		1		21		427		447		UUUUAGCCGUUUCCAACAUGC		GCAUGUUGGCAAUGGCUAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091		334		empty_scaffold						scaffold4004		124		457		uauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091.miRNA:12666		empty_scaffold				uuuuagccguuuccaacaugc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.812		1		20		500		519		UUUUAGCCGUUUCCAACAUG		CAUGUUGGAAACGGUUAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091		334		empty_scaffold						scaffold4004		124		457		uauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091.miRNA:12666		empty_scaffold				uuuuagccguuuccaacaugc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		16.722		1		20		177		196		UUUUAGCCGUUUCCAACAUG		CAUGUUGGAAAUGGUUAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091		334		empty_scaffold						scaffold4004		124		457		uauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091.miRNA:12667		empty_scaffold				aaauauuagaugauuugaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		21		473		493		AAAUAUUAGAUGAUUUGAAUU		AUUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091		334		empty_scaffold						scaffold4004		124		457		uauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091.miRNA:12668		empty_scaffold				aauauuagaugauuugaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGAUGAUUUGAAUUU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091		334		empty_scaffold						scaffold4004		124		457		uauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091.miRNA:12669		empty_scaffold				caaauauuagaugauuugaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.819		1		20		475		494		CAAAUAUUAGAUGAUUUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091		334		empty_scaffold						scaffold4004		124		457		uauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091.miRNA:12670		empty_scaffold				uuuagccguuuccaacaugca		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		20.112		1		21		426		446		UUUAGCCGUUUCCAACAUGCA		UGCAUGUUGGCAAUGGCUAAA		Translation		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091		334		empty_scaffold						scaffold4004		124		457		uauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091.miRNA:12670		empty_scaffold				uuuagccguuuccaacaugca		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		16.891		1		21		498		518		UUUAGCCGUUUCCAACAUGCA		UCCAUGUUGGAAACGGUUAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091		334		empty_scaffold						scaffold4004		124		457		uauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091.miRNA:12670		empty_scaffold				uuuagccguuuccaacaugca		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		18.274		1		21		175		195		UUUAGCCGUUUCCAACAUGCA		UCCAUGUUGGAAAUGGUUAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091		334		empty_scaffold						scaffold4004		124		457		uauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091.miRNA:12671		empty_scaffold				uuagccguuuccaacaugcau		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		20.109		1		21		425		445		UUAGCCGUUUCCAACAUGCAU		AUGCAUGUUGGCAAUGGCUAA		Translation		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091		334		empty_scaffold						scaffold4004		124		457		uauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091.miRNA:12671		empty_scaffold				uuagccguuuccaacaugcau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		16.884		1		21		497		517		UUAGCCGUUUCCAACAUGCAU		AUCCAUGUUGGAAACGGUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091		334		empty_scaffold						scaffold4004		124		457		uauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091.miRNA:12671		empty_scaffold				uuagccguuuccaacaugcau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		18.532		1		21		174		194		UUAGCCGUUUCCAACAUGCAU		AUCCAUGUUGGAAAUGGUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2091		334		empty_scaffold						scaffold4004		124		457		uauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2092.miRNA:12672		empty_scaffold				uaauagucaaaugaaguuaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.155		1		21		386		406		UAAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UAUAAUUUCAUUUGAUUAUUA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2092		218		empty_scaffold						scaffold4004		263		480		gcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2092.miRNA:12673		empty_scaffold				auaauagucaaaugaaguuaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		14.819		1		20		388		407		AUAAUAGUCAAAUGAAGUUA		UAAUUUCAUUUGAUUAUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2092		218		empty_scaffold						scaffold4004		263		480		gcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2092.miRNA:12674		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig2795		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		234		253		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2092		218		empty_scaffold						scaffold4004		263		480		gcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2092.miRNA:12674		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.299		1		21		385		405		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAAA		UUAUAAUUUCAUUUGAUUAUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2092		218		empty_scaffold						scaffold4004		263		480		gcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2092.miRNA:12674		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSHE1AD_Contig149		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		216		235		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2092		218		empty_scaffold						scaffold4004		263		480		gcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2092.miRNA:12674		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSTE1AD-RP-292_H12_23MAY2008_042		unknown		n/a		unknown		2		17.872		1		20		149		168		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2092		218		empty_scaffold						scaffold4004		263		480		gcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuag

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2093.miRNA:12678		empty_scaffold				uaauagucaaaugaaguuaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.155		1		21		386		406		UAAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UAUAAUUUCAUUUGAUUAUUA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2093		343		empty_scaffold						scaffold4004		157		499		uuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaauuucuau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2093.miRNA:12679		empty_scaffold				auaauagucaaaugaaguuaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		14.819		1		20		388		407		AUAAUAGUCAAAUGAAGUUA		UAAUUUCAUUUGAUUAUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2093		343		empty_scaffold						scaffold4004		157		499		uuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaauuucuau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2093.miRNA:12680		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig2795		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		234		253		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2093		343		empty_scaffold						scaffold4004		157		499		uuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaauuucuau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2093.miRNA:12680		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.299		1		21		385		405		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAAA		UUAUAAUUUCAUUUGAUUAUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2093		343		empty_scaffold						scaffold4004		157		499		uuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaauuucuau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2093.miRNA:12680		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSHE1AD_Contig149		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		216		235		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2093		343		empty_scaffold						scaffold4004		157		499		uuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaauuucuau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2093.miRNA:12680		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSTE1AD-RP-292_H12_23MAY2008_042		unknown		n/a		unknown		2		17.872		1		20		149		168		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2093		343		empty_scaffold						scaffold4004		157		499		uuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaauuucuau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2094.miRNA:12684		empty_scaffold				uaauagucaaaugaaguuaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.155		1		21		386		406		UAAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UAUAAUUUCAUUUGAUUAUUA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2094		329		empty_scaffold						scaffold4004		164		492		auuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2094.miRNA:12685		empty_scaffold				auaauagucaaaugaaguuaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		14.819		1		20		388		407		AUAAUAGUCAAAUGAAGUUA		UAAUUUCAUUUGAUUAUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2094		329		empty_scaffold						scaffold4004		164		492		auuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2094.miRNA:12686		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig2795		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		234		253		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2094		329		empty_scaffold						scaffold4004		164		492		auuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2094.miRNA:12686		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.299		1		21		385		405		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAAA		UUAUAAUUUCAUUUGAUUAUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2094		329		empty_scaffold						scaffold4004		164		492		auuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2094.miRNA:12686		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSHE1AD_Contig149		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		216		235		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2094		329		empty_scaffold						scaffold4004		164		492		auuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2094.miRNA:12686		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSTE1AD-RP-292_H12_23MAY2008_042		unknown		n/a		unknown		2		17.872		1		20		149		168		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2094		329		empty_scaffold						scaffold4004		164		492		auuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2095.miRNA:12690		empty_scaffold				uaauagucaaaugaaguuaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.155		1		21		386		406		UAAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UAUAAUUUCAUUUGAUUAUUA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2095		330		empty_scaffold						scaffold4004		168		497		gaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaauuucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2095.miRNA:12691		empty_scaffold				auaauagucaaaugaaguuaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		14.819		1		20		388		407		AUAAUAGUCAAAUGAAGUUA		UAAUUUCAUUUGAUUAUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2095		330		empty_scaffold						scaffold4004		168		497		gaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaauuucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2095.miRNA:12692		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig2795		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		234		253		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2095		330		empty_scaffold						scaffold4004		168		497		gaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaauuucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2095.miRNA:12692		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.299		1		21		385		405		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAAA		UUAUAAUUUCAUUUGAUUAUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2095		330		empty_scaffold						scaffold4004		168		497		gaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaauuucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2095.miRNA:12692		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSHE1AD_Contig149		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		216		235		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2095		330		empty_scaffold						scaffold4004		168		497		gaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaauuucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2095.miRNA:12692		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSTE1AD-RP-292_H12_23MAY2008_042		unknown		n/a		unknown		2		17.872		1		20		149		168		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2095		330		empty_scaffold						scaffold4004		168		497		gaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaauuucu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2096.miRNA:12696		empty_scaffold				uaauagucaaaugaaguuaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.155		1		21		386		406		UAAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UAUAAUUUCAUUUGAUUAUUA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2096		322		empty_scaffold						scaffold4004		172		493		uuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2096.miRNA:12697		empty_scaffold				auaauagucaaaugaaguuaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		14.819		1		20		388		407		AUAAUAGUCAAAUGAAGUUA		UAAUUUCAUUUGAUUAUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2096		322		empty_scaffold						scaffold4004		172		493		uuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2096.miRNA:12698		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig2795		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		234		253		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2096		322		empty_scaffold						scaffold4004		172		493		uuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2096.miRNA:12698		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.299		1		21		385		405		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAAA		UUAUAAUUUCAUUUGAUUAUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2096		322		empty_scaffold						scaffold4004		172		493		uuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2096.miRNA:12698		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSHE1AD_Contig149		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		216		235		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2096		322		empty_scaffold						scaffold4004		172		493		uuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2096.miRNA:12698		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSTE1AD-RP-292_H12_23MAY2008_042		unknown		n/a		unknown		2		17.872		1		20		149		168		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2096		322		empty_scaffold						scaffold4004		172		493		uuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaau

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2097.miRNA:12702		empty_scaffold				uaauagucaaaugaaguuaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.155		1		21		386		406		UAAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UAUAAUUUCAUUUGAUUAUUA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2097		306		empty_scaffold						scaffold4004		177		482		gaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2097.miRNA:12703		empty_scaffold				auaauagucaaaugaaguuaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		14.819		1		20		388		407		AUAAUAGUCAAAUGAAGUUA		UAAUUUCAUUUGAUUAUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2097		306		empty_scaffold						scaffold4004		177		482		gaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2097.miRNA:12704		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig2795		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		234		253		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2097		306		empty_scaffold						scaffold4004		177		482		gaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2097.miRNA:12704		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.299		1		21		385		405		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAAA		UUAUAAUUUCAUUUGAUUAUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2097		306		empty_scaffold						scaffold4004		177		482		gaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2097.miRNA:12704		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSHE1AD_Contig149		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		216		235		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2097		306		empty_scaffold						scaffold4004		177		482		gaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2097.miRNA:12704		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSTE1AD-RP-292_H12_23MAY2008_042		unknown		n/a		unknown		2		17.872		1		20		149		168		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2097		306		empty_scaffold						scaffold4004		177		482		gaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098.miRNA:12708		empty_scaffold				aaauauuaguuuauuucaaaa		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		17		37		AAAUAUUAGUUUAUUUCAAAA		UUUUCAAAUUAACUAAUAUUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098		153		empty_scaffold						scaffold4004		1799		1951		cucuaacaugcauguuaaauauuaguuuauuucaaaauuuugaaauuuucaggucaaaaugacucauuuucauaaguuaagacuuugaaauugacccuugugacaugaaaaauuaauuuucaagugucuaauauuuggcaagcauguucggaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098.miRNA:12709		empty_scaffold				aauauuaguuuauuucaaaau		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		16		36		AAUAUUAGUUUAUUUCAAAAU		AUUUUCAAAUUAACUAAUAUU		Translation		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098		153		empty_scaffold						scaffold4004		1799		1951		cucuaacaugcauguuaaauauuaguuuauuucaaaauuuugaaauuuucaggucaaaaugacucauuuucauaaguuaagacuuugaaauugacccuugugacaugaaaaauuaauuuucaagugucuaauauuuggcaagcauguucggaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098.miRNA:12710		empty_scaffold				auauuaguuuauuucaaaauu		Contig144		AOS; hydroperoxide dehydratase [EC:4.2.1.92]		K01723		ko00592 alpha-Linolenic acid metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		14.225		1		20		892		911		AUAUUAGUUUAUUUCAAAAU		AUUUUGGAAUAAACUGAUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098		153		empty_scaffold						scaffold4004		1799		1951		cucuaacaugcauguuaaauauuaguuuauuucaaaauuuugaaauuuucaggucaaaaugacucauuuucauaaguuaagacuuugaaauugacccuugugacaugaaaaauuaauuuucaagugucuaauauuuggcaagcauguucggaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098.miRNA:12710		empty_scaffold				auauuaguuuauuucaaaauu		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		15		35		AUAUUAGUUUAUUUCAAAAUU		AAUUUUCAAAUUAACUAAUAU		Translation		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098		153		empty_scaffold						scaffold4004		1799		1951		cucuaacaugcauguuaaauauuaguuuauuucaaaauuuugaaauuuucaggucaaaaugacucauuuucauaaguuaagacuuugaaauugacccuugugacaugaaaaauuaauuuucaagugucuaauauuuggcaagcauguucggaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098.miRNA:12711		empty_scaffold				auuaguuuauuucaaaauuuu		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		13		33		AUUAGUUUAUUUCAAAAUUUU		AAAAUUUUCAAAUUAACUAAU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098		153		empty_scaffold						scaffold4004		1799		1951		cucuaacaugcauguuaaauauuaguuuauuucaaaauuuugaaauuuucaggucaaaaugacucauuuucauaaguuaagacuuugaaauugacccuugugacaugaaaaauuaauuuucaagugucuaauauuuggcaagcauguucggaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098.miRNA:12712		empty_scaffold				uauuaguuuauuucaaaauuu		Contig144		AOS; hydroperoxide dehydratase [EC:4.2.1.92]		K01723		ko00592 alpha-Linolenic acid metabolism (2),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		14.162		1		20		891		910		UAUUAGUUUAUUUCAAAAUU		UAUUUUGGAAUAAACUGAUA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098		153		empty_scaffold						scaffold4004		1799		1951		cucuaacaugcauguuaaauauuaguuuauuucaaaauuuugaaauuuucaggucaaaaugacucauuuucauaaguuaagacuuugaaauugacccuugugacaugaaaaauuaauuuucaagugucuaauauuuggcaagcauguucggaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098.miRNA:12712		empty_scaffold				uauuaguuuauuucaaaauuu		Contig12468		unknown		n/a		unknown		2		3.963		1		21		14		34		UAUUAGUUUAUUUCAAAAUUU		AAAUUUUCAAAUUAACUAAUA		Translation		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098		153		empty_scaffold						scaffold4004		1799		1951		cucuaacaugcauguuaaauauuaguuuauuucaaaauuuugaaauuuucaggucaaaaugacucauuuucauaaguuaagacuuugaaauugacccuugugacaugaaaaauuaauuuucaagugucuaauauuuggcaagcauguucggaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098.miRNA:12713		empty_scaffold				aacaugcauguuaaauauuag		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.785		1		21		413		433		AACAUGCAUGUUAAAUAUUAG		CUAAUAUCUUACAUGCAUGUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098		153		empty_scaffold						scaffold4004		1799		1951		cucuaacaugcauguuaaauauuaguuuauuucaaaauuuugaaauuuucaggucaaaaugacucauuuucauaaguuaagacuuugaaauugacccuugugacaugaaaaauuaauuuucaagugucuaauauuuggcaagcauguucggaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098.miRNA:12713		empty_scaffold				aacaugcauguuaaauauuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.66		1		21		485		505		AACAUGCAUGUUAAAUAUUAG		CUAAUAUUUGACAUCCAUGUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2098		153		empty_scaffold						scaffold4004		1799		1951		cucuaacaugcauguuaaauauuaguuuauuucaaaauuuugaaauuuucaggucaaaaugacucauuuucauaaguuaagacuuugaaauugacccuugugacaugaaaaauuaauuuucaagugucuaauauuuggcaagcauguucggaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2099.miRNA:12714		empty_scaffold				uaauagucaaaugaaguuaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.155		1		21		386		406		UAAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UAUAAUUUCAUUUGAUUAUUA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2099		295		empty_scaffold						scaffold4004		188		482		gucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2099.miRNA:12715		empty_scaffold				auaauagucaaaugaaguuaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		14.819		1		20		388		407		AUAAUAGUCAAAUGAAGUUA		UAAUUUCAUUUGAUUAUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2099		295		empty_scaffold						scaffold4004		188		482		gucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2099.miRNA:12716		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig2795		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		234		253		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2099		295		empty_scaffold						scaffold4004		188		482		gucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2099.miRNA:12716		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.299		1		21		385		405		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAAA		UUAUAAUUUCAUUUGAUUAUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2099		295		empty_scaffold						scaffold4004		188		482		gucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2099.miRNA:12716		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSHE1AD_Contig149		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		216		235		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2099		295		empty_scaffold						scaffold4004		188		482		gucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2099.miRNA:12716		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSTE1AD-RP-292_H12_23MAY2008_042		unknown		n/a		unknown		2		17.872		1		20		149		168		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2099		295		empty_scaffold						scaffold4004		188		482		gucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2100.miRNA:12720		empty_scaffold				uaauagucaaaugaaguuaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.155		1		21		386		406		UAAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UAUAAUUUCAUUUGAUUAUUA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2100		263		empty_scaffold						scaffold4004		232		494		cauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaauu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2100.miRNA:12721		empty_scaffold				auaauagucaaaugaaguuaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		14.819		1		20		388		407		AUAAUAGUCAAAUGAAGUUA		UAAUUUCAUUUGAUUAUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2100		263		empty_scaffold						scaffold4004		232		494		cauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaauu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2100.miRNA:12722		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig2795		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		234		253		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2100		263		empty_scaffold						scaffold4004		232		494		cauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaauu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2100.miRNA:12722		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.299		1		21		385		405		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAAA		UUAUAAUUUCAUUUGAUUAUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2100		263		empty_scaffold						scaffold4004		232		494		cauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaauu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2100.miRNA:12722		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSHE1AD_Contig149		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		216		235		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2100		263		empty_scaffold						scaffold4004		232		494		cauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaauu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2100.miRNA:12722		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSTE1AD-RP-292_H12_23MAY2008_042		unknown		n/a		unknown		2		17.872		1		20		149		168		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2100		263		empty_scaffold						scaffold4004		232		494		cauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcucauuucaaaauu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2101.miRNA:12726		empty_scaffold				uaauagucaaaugaaguuaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.155		1		21		386		406		UAAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UAUAAUUUCAUUUGAUUAUUA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2101		242		empty_scaffold						scaffold4004		241		482		augaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2101.miRNA:12727		empty_scaffold				auaauagucaaaugaaguuaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		14.819		1		20		388		407		AUAAUAGUCAAAUGAAGUUA		UAAUUUCAUUUGAUUAUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2101		242		empty_scaffold						scaffold4004		241		482		augaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2101.miRNA:12728		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig2795		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		234		253		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2101		242		empty_scaffold						scaffold4004		241		482		augaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2101.miRNA:12728		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.299		1		21		385		405		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAAA		UUAUAAUUUCAUUUGAUUAUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2101		242		empty_scaffold						scaffold4004		241		482		augaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2101.miRNA:12728		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSHE1AD_Contig149		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		216		235		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2101		242		empty_scaffold						scaffold4004		241		482		augaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2101.miRNA:12728		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSTE1AD-RP-292_H12_23MAY2008_042		unknown		n/a		unknown		2		17.872		1		20		149		168		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2101		242		empty_scaffold						scaffold4004		241		482		augaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2102.miRNA:12732		empty_scaffold				uaauagucaaaugaaguuaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.155		1		21		386		406		UAAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UAUAAUUUCAUUUGAUUAUUA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2102		221		empty_scaffold						scaffold4004		262		482		cgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2102.miRNA:12733		empty_scaffold				auaauagucaaaugaaguuaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		14.819		1		20		388		407		AUAAUAGUCAAAUGAAGUUA		UAAUUUCAUUUGAUUAUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2102		221		empty_scaffold						scaffold4004		262		482		cgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2102.miRNA:12734		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig2795		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		234		253		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2102		221		empty_scaffold						scaffold4004		262		482		cgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2102.miRNA:12734		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		Contig7232		unknown		n/a		unknown		2		15.299		1		21		385		405		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAAA		UUAUAAUUUCAUUUGAUUAUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2102		221		empty_scaffold						scaffold4004		262		482		cgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2102.miRNA:12734		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSHE1AD_Contig149		unknown		n/a		unknown		2		17.94		1		20		216		235		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2102		221		empty_scaffold						scaffold4004		262		482		cgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2102.miRNA:12734		empty_scaffold				aauagucaaaugaaguuaaaa		LUSTE1AD-RP-292_H12_23MAY2008_042		unknown		n/a		unknown		2		17.872		1		20		149		168		AAUAGUCAAAUGAAGUUAAA		UUUAACUUCAUUUGGCUACU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2102		221		empty_scaffold						scaffold4004		262		482		cgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaauauuagcu

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2103.miRNA:12738		empty_scaffold				auuuuagccguuuccaacaug		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		16.78		1		21		500		520		AUUUUAGCCGUUUCCAACAUG		CAUGUUGGAAACGGUUAAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2103		416		empty_scaffold						scaffold4004		57		472		gacaaaguaaaagugauuuuuaacaucauuucaccauuaacuauaaagguacaauggucaaacuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcauguca

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2103.miRNA:12738		empty_scaffold				auuuuagccguuuccaacaug		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		17.381		1		21		177		197		AUUUUAGCCGUUUCCAACAUG		CAUGUUGGAAAUGGUUAAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2103		416		empty_scaffold						scaffold4004		57		472		gacaaaguaaaagugauuuuuaacaucauuucaccauuaacuauaaagguacaauggucaaacuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcauguca

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2103.miRNA:12742		empty_scaffold				uuuuagccguuuccaacaugc		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		20.588		1		21		427		447		UUUUAGCCGUUUCCAACAUGC		GCAUGUUGGCAAUGGCUAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2103		416		empty_scaffold						scaffold4004		57		472		gacaaaguaaaagugauuuuuaacaucauuucaccauuaacuauaaagguacaauggucaaacuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcauguca

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2103.miRNA:12742		empty_scaffold				uuuuagccguuuccaacaugc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.812		1		20		500		519		UUUUAGCCGUUUCCAACAUG		CAUGUUGGAAACGGUUAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2103		416		empty_scaffold						scaffold4004		57		472		gacaaaguaaaagugauuuuuaacaucauuucaccauuaacuauaaagguacaauggucaaacuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcauguca

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2103.miRNA:12742		empty_scaffold				uuuuagccguuuccaacaugc		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		16.722		1		20		177		196		UUUUAGCCGUUUCCAACAUG		CAUGUUGGAAAUGGUUAAAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2103		416		empty_scaffold						scaffold4004		57		472		gacaaaguaaaagugauuuuuaacaucauuucaccauuaacuauaaagguacaauggucaaacuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcauguca

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2103.miRNA:12743		empty_scaffold				aaauauuagaugauuugaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		21		473		493		AAAUAUUAGAUGAUUUGAAUU		AUUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2103		416		empty_scaffold						scaffold4004		57		472		gacaaaguaaaagugauuuuuaacaucauuucaccauuaacuauaaagguacaauggucaaacuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcauguca

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104.miRNA:12744		empty_scaffold				aaauauuagaugauuugaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		21		473		493		AAAUAUUAGAUGAUUUGAAUU		AUUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104		387		empty_scaffold						scaffold4004		88		474		caccauuaacuauaaagguacaauggucaaacuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104.miRNA:12745		empty_scaffold				aauauuagaugauuugaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.439		1		21		472		492		AAUAUUAGAUGAUUUGAAUUU		AAUUUCAAAUUGUCUAAUAUU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104		387		empty_scaffold						scaffold4004		88		474		caccauuaacuauaaagguacaauggucaaacuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104.miRNA:12746		empty_scaffold				caaauauuagaugauuugaau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		11.819		1		20		475		494		CAAAUAUUAGAUGAUUUGAA		UUCAAAUUGUCUAAUAUUUG		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104		387		empty_scaffold						scaffold4004		88		474		caccauuaacuauaaagguacaauggucaaacuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104.miRNA:12747		empty_scaffold				uuagccguuuccaacaugcau		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		20.109		1		21		425		445		UUAGCCGUUUCCAACAUGCAU		AUGCAUGUUGGCAAUGGCUAA		Translation		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104		387		empty_scaffold						scaffold4004		88		474		caccauuaacuauaaagguacaauggucaaacuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104.miRNA:12747		empty_scaffold				uuagccguuuccaacaugcau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		16.884		1		21		497		517		UUAGCCGUUUCCAACAUGCAU		AUCCAUGUUGGAAACGGUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104		387		empty_scaffold						scaffold4004		88		474		caccauuaacuauaaagguacaauggucaaacuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104.miRNA:12747		empty_scaffold				uuagccguuuccaacaugcau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		18.532		1		21		174		194		UUAGCCGUUUCCAACAUGCAU		AUCCAUGUUGGAAAUGGUUAA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104		387		empty_scaffold						scaffold4004		88		474		caccauuaacuauaaagguacaauggucaaacuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104.miRNA:12748		empty_scaffold				auauuagaugauuugaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.927		1		21		471		491		AUAUUAGAUGAUUUGAAUUUU		AAAUUUCAAAUUGUCUAAUAU		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104		387		empty_scaffold						scaffold4004		88		474		caccauuaacuauaaagguacaauggucaaacuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104.miRNA:12749		empty_scaffold				uagccguuuccaacaugcaug		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		1.5		19.848		1		21		424		444		UAGCCGUUUCCAACAUGCAUG		CAUGCAUGUUGGCAAUGGCUA		Translation		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104		387		empty_scaffold						scaffold4004		88		474		caccauuaacuauaaagguacaauggucaaacuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104.miRNA:12749		empty_scaffold				uagccguuuccaacaugcaug		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		16.848		1		21		496		516		UAGCCGUUUCCAACAUGCAUG		CAUCCAUGUUGGAAACGGUUA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104		387		empty_scaffold						scaffold4004		88		474		caccauuaacuauaaagguacaauggucaaacuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104.miRNA:12749		empty_scaffold				uagccguuuccaacaugcaug		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		19.268		1		21		173		193		UAGCCGUUUCCAACAUGCAUG		CAUCCAUGUUGGAAAUGGUUA		Cleavage		scaffold4004.Lu0910.pre-miRNA:2104		387		empty_scaffold						scaffold4004		88		474		caccauuaacuauaaagguacaauggucaaacuugauauuuuagccguuuccaacaugcaugucaaauauuagaugauuugaauuuuuugaaauuuucaugucaaaaugucuaauugacauagguuaagucuuuugaaauuaaccauuuugacaugaaaauuuaauuuucaauucgcuaauauuuggcaggcauguucaaaaugacuaaaauucuggugucacaaucuuaagccuuucauauaauagucaaaugaaguuaaaaaaacuuauuguucaacacuaacaugaaccaaaguaaaugugaaauuuaacuucauuugaccauuauuuauagagguacaauaaugaaacuuuauuuuguagucaucuccaacaugcaugucaaa

		scaffold4051.Lu0910.pre-miRNA:2122.miRNA:12857		empty_scaffold				aauuucagaauuucaaaauua		Contig11848		ALG11; alpha-1,2-mannosyltransferase [EC:2.4.1.-]		K03844		ko00510 N-Glycan biosynthesis (1),ko00513 Various types of N-glycan biosynthesis (1),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		17.888		1		20		14		33		AAUUUCAGAAUUUCAAAAUU		AAUUUUGAAAUCCUGAAAUG		Translation		scaffold4051.Lu0910.pre-miRNA:2122		117		empty_scaffold						scaffold4051		460		576		agcacaaugacaacaaguaucgcuugaaauuucagaauuucaaaauuaggguagaacucgaaaauucaaccaauauugaaaaucugaaauuugaagcaaaacacaaguaacauggca

		scaffold4051.Lu0910.pre-miRNA:2123.miRNA:12863		empty_scaffold				aauuucagaauuucaaaauua		Contig11848		ALG11; alpha-1,2-mannosyltransferase [EC:2.4.1.-]		K03844		ko00510 N-Glycan biosynthesis (1),ko00513 Various types of N-glycan biosynthesis (1),ko01100 Metabolic pathways (32)		2		17.888		1		20		14		33		AAUUUCAGAAUUUCAAAAUU		AAUUUUGAAAUCCUGAAAUG		Translation		scaffold4051.Lu0910.pre-miRNA:2123		78		empty_scaffold						scaffold4051		480		557		cgcuugaaauuucagaauuucaaaauuaggguagaacucgaaaauucaaccaauauugaaaaucugaaauuugaagca

		scaffold4062.Lu0910.pre-miRNA:2124.miRNA:12865		empty_scaffold				cuguuugaguuuuuuguuuuu		03-LUSEN1NG-RP-021_F12_09MAR2007_086		unknown		n/a		unknown		2		5.145		1		21		380		400		CUGUUUGAGUUUUUUGUUUUU		AAAAACAAAAAAAUCAAACAA		Translation		scaffold4062.Lu0910.pre-miRNA:2124		55		empty_scaffold						scaffold4062		784		838		agccaacagaaaaaucgggaccagggauuggagagauagugugguucuguuugaguuuuuuguuuuuuagauuuauagcguuagcggaauuuguuuuuuauaacuugcuuaagaugaguauguuucucagauguuuuauccguuaaaaaaaaugguuuugaacgaaaaaaaaugccccuguccacggaguggauuuaggggcauuuuuuua

		scaffold4062.Lu0910.pre-miRNA:2124.miRNA:12865		empty_scaffold				cuguuugaguuuuuuguuuuu		Contig5986		unknown		n/a		unknown		2		12.329		1		20		26		45		CUGUUUGAGUUUUUUGUUUU		GAAACUAAGAACUCAAACAG		Cleavage		scaffold4062.Lu0910.pre-miRNA:2124		55		empty_scaffold						scaffold4062		784		838		agccaacagaaaaaucgggaccagggauuggagagauagugugguucuguuugaguuuuuuguuuuuuagauuuauagcguuagcggaauuuguuuuuuauaacuugcuuaagaugaguauguuucucagauguuuuauccguuaaaaaaaaugguuuugaacgaaaaaaaaugccccuguccacggaguggauuuaggggcauuuuuuua

		scaffold4062.Lu0910.pre-miRNA:2124.miRNA:12865		empty_scaffold				cuguuugaguuuuuuguuuuu		LUSME1NG-RP-052_B02_21FEB2007_014		unknown		n/a		unknown		1.5		11.852		1		20		143		162		CUGUUUGAGUUUUUUGUUUU		AAAAAAAAAAACUCGAACAG		Cleavage		scaffold4062.Lu0910.pre-miRNA:2124		55		empty_scaffold						scaffold4062		784		838		agccaacagaaaaaucgggaccagggauuggagagauagugugguucuguuugaguuuuuuguuuuuuagauuuauagcguuagcggaauuuguuuuuuauaacuugcuuaagaugaguauguuucucagauguuuuauccguuaaaaaaaaugguuuugaacgaaaaaaaaugccccuguccacggaguggauuuaggggcauuuuuuua

		scaffold4062.Lu0910.pre-miRNA:2124.miRNA:12866		empty_scaffold				ucuguuugaguuuuuuguuuu		Contig2146		SNRPD3; small nuclear ribonucleoprotein D3		K11088		ko05322 Systemic lupus erythematosus (1),ko03040 Spliceosome (3)		2		13.45		1		20		164		183		UCUGUUUGAGUUUUUUGUUU		AAAAAAAAAACUCGAACAGG		Cleavage		scaffold4062.Lu0910.pre-miRNA:2124		55		empty_scaffold						scaffold4062		784		838		agccaacagaaaaaucgggaccagggauuggagagauagugugguucuguuugaguuuuuuguuuuuuagauuuauagcguuagcggaauuuguuuuuuauaacuugcuuaagaugaguauguuucucagauguuuuauccguuaaaaaaaaugguuuugaacgaaaaaaaaugccccuguccacggaguggauuuaggggcauuuuuuua

		scaffold4062.Lu0910.pre-miRNA:2124.miRNA:12866		empty_scaffold				ucuguuugaguuuuuuguuuu		LUSHE1AD-RP-308_N23_16JUN2008_084		SNRPD3; small nuclear ribonucleoprotein D3		K11088		ko05322 Systemic lupus erythematosus (1),ko03040 Spliceosome (3)		2		11.846		1		20		105		124		UCUGUUUGAGUUUUUUGUUU		AAAAAAAAAACUCGAACAGG		Cleavage		scaffold4062.Lu0910.pre-miRNA:2124		55		empty_scaffold						scaffold4062		784		838		agccaacagaaaaaucgggaccagggauuggagagauagugugguucuguuugaguuuuuuguuuuuuagauuuauagcguuagcggaauuuguuuuuuauaacuugcuuaagaugaguauguuucucagauguuuuauccguuaaaaaaaaugguuuugaacgaaaaaaaaugccccuguccacggaguggauuuaggggcauuuuuuua

		scaffold4062.Lu0910.pre-miRNA:2124.miRNA:12866		empty_scaffold				ucuguuugaguuuuuuguuuu		LUSME1NG-RP-052_B02_21FEB2007_014		unknown		n/a		unknown		2		12.673		1		21		143		163		UCUGUUUGAGUUUUUUGUUUU		AAAAAAAAAAACUCGAACAGG		Cleavage		scaffold4062.Lu0910.pre-miRNA:2124		55		empty_scaffold						scaffold4062		784		838		agccaacagaaaaaucgggaccagggauuggagagauagugugguucuguuugaguuuuuuguuuuuuagauuuauagcguuagcggaauuuguuuuuuauaacuugcuuaagaugaguauguuucucagauguuuuauccguuaaaaaaaaugguuuugaacgaaaaaaaaugccccuguccacggaguggauuuaggggcauuuuuuua

		scaffold4062.Lu0910.pre-miRNA:2124.miRNA:12869		empty_scaffold				uguuugaguuuuuuguuuuu-		03-LUSEN1NG-RP-021_F12_09MAR2007_086		unknown		n/a		unknown		1		4.992		1		20		380		399		UGUUUGAGUUUUUUGUUUUU		AAAAACAAAAAAAUCAAACA		Cleavage		scaffold4062.Lu0910.pre-miRNA:2124		55		empty_scaffold						scaffold4062		784		838		agccaacagaaaaaucgggaccagggauuggagagauagugugguucuguuugaguuuuuuguuuuuuagauuuauagcguuagcggaauuuguuuuuuauaacuugcuuaagaugaguauguuucucagauguuuuauccguuaaaaaaaaugguuuugaacgaaaaaaaaugccccuguccacggaguggauuuaggggcauuuuuuua

		scaffold4062.Lu0910.pre-miRNA:2124.miRNA:12869		empty_scaffold				uguuugaguuuuuuguuuuu-		LUSTE1NG-RP-214_C10_16MAY2007_076		unknown		n/a		unknown		1.5		9.206		1		20		527		546		UGUUUGAGUUUUUUGUUUUU		AAAAAUAAAAAACUCAAACC		Cleavage		scaffold4062.Lu0910.pre-miRNA:2124		55		empty_scaffold						scaffold4062		784		838		agccaacagaaaaaucgggaccagggauuggagagauagugugguucuguuugaguuuuuuguuuuuuagauuuauagcguuagcggaauuuguuuuuuauaacuugcuuaagaugaguauguuucucagauguuuuauccguuaaaaaaaaugguuuugaacgaaaaaaaaugccccuguccacggaguggauuuaggggcauuuuuuua

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2127.miRNA:12881		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2127		492		empty_scaffold						scaffold4118		259		750		uuuuaaaguucauuugaccauuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2128.miRNA:12887		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2128		492		empty_scaffold						scaffold4118		259		750		uuuuaaaguucauuugaccauuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2129.miRNA:12893		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2129		492		empty_scaffold						scaffold4118		259		750		uuuuaaaguucauuugaccauuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2130.miRNA:12899		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2130		488		empty_scaffold						scaffold4118		263		750		aaaguucauuugaccauuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2131.miRNA:12905		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2131		488		empty_scaffold						scaffold4118		263		750		aaaguucauuugaccauuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2132.miRNA:12911		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2132		488		empty_scaffold						scaffold4118		263		750		aaaguucauuugaccauuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2133.miRNA:12917		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2133		485		empty_scaffold						scaffold4118		266		750		guucauuugaccauuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2134.miRNA:12923		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2134		485		empty_scaffold						scaffold4118		266		750		guucauuugaccauuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2135.miRNA:12929		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2135		485		empty_scaffold						scaffold4118		266		750		guucauuugaccauuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2136.miRNA:12935		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2136		473		empty_scaffold						scaffold4118		278		750		auuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2137.miRNA:12941		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2137		473		empty_scaffold						scaffold4118		278		750		auuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2138.miRNA:12947		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2138		473		empty_scaffold						scaffold4118		278		750		auuauuuaaaggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2139.miRNA:12953		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2139		464		empty_scaffold						scaffold4118		287		750		aggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2140.miRNA:12959		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2140		464		empty_scaffold						scaffold4118		287		750		aggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2141.miRNA:12965		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2141		464		empty_scaffold						scaffold4118		287		750		aggguucccagaaugaaacuugaauuuguauucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2142.miRNA:12971		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2142		435		empty_scaffold						scaffold4118		316		750		auucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2143.miRNA:12977		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2143		435		empty_scaffold						scaffold4118		316		750		auucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2144.miRNA:12983		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2144		435		empty_scaffold						scaffold4118		316		750		auucauuuccaacuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2149.miRNA:13013		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2149		417		empty_scaffold						scaffold4118		328		744		cuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2150.miRNA:13019		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2150		417		empty_scaffold						scaffold4118		328		744		cuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2151.miRNA:13025		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2151		417		empty_scaffold						scaffold4118		328		744		cuuccaugucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2152.miRNA:13031		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2152		415		empty_scaffold						scaffold4118		335		749		gucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2153.miRNA:13036		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2153		415		empty_scaffold						scaffold4118		335		749		gucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2154.miRNA:13043		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2154		415		empty_scaffold						scaffold4118		335		749		gucaaauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2155.miRNA:13048		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2155		403		empty_scaffold						scaffold4118		339		741		aauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuugg

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2156.miRNA:13055		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2156		403		empty_scaffold						scaffold4118		339		741		aauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuugg

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2157.miRNA:13061		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2157		403		empty_scaffold						scaffold4118		339		741		aauaugagcugauuugaauauuuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuugg

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2158.miRNA:13067		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2158		391		empty_scaffold						scaffold4118		360		750		uuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2159.miRNA:13073		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2159		391		empty_scaffold						scaffold4118		360		750		uuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2160.miRNA:13079		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2160		391		empty_scaffold						scaffold4118		360		750		uuuuaaauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2161.miRNA:13085		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2161		382		empty_scaffold						scaffold4118		365		746		aauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaauc

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2162.miRNA:13091		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2162		382		empty_scaffold						scaffold4118		365		746		aauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaauc

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2163.miRNA:13097		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2163		382		empty_scaffold						scaffold4118		365		746		aauuuccauguuaagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaauc

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2164.miRNA:13103		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2164		364		empty_scaffold						scaffold4118		377		740		aagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuug

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2165.miRNA:13109		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2165		364		empty_scaffold						scaffold4118		377		740		aagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuug

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2166.miRNA:13115		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2166		364		empty_scaffold						scaffold4118		377		740		aagauggcucauguccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuug

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2167.miRNA:13120		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2167		355		empty_scaffold						scaffold4118		389		743		guccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2168.miRNA:13126		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2168		355		empty_scaffold						scaffold4118		389		743		guccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2169.miRNA:13133		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2169		355		empty_scaffold						scaffold4118		389		743		guccgcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2170.miRNA:13139		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2170		349		empty_scaffold						scaffold4118		393		741		gcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuugg

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2171.miRNA:13144		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2171		349		empty_scaffold						scaffold4118		393		741		gcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuugg

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2172.miRNA:13151		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2172		349		empty_scaffold						scaffold4118		393		741		gcaagugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuugg

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2173.miRNA:13157		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2173		341		empty_scaffold						scaffold4118		396		736		agugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaacccca

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2174.miRNA:13163		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2174		341		empty_scaffold						scaffold4118		396		736		agugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaacccca

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2175.miRNA:13169		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2175		341		empty_scaffold						scaffold4118		396		736		agugguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaacccca

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2176.miRNA:13175		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2176		336		empty_scaffold						scaffold4118		399		734		gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccc

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2177.miRNA:13181		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2177		336		empty_scaffold						scaffold4118		399		734		gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccc

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2178.miRNA:13187		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2178		336		empty_scaffold						scaffold4118		399		734		gguuaacccacuuuggaaaucgaaauuuuuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccc

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2179.miRNA:13193		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2179		323		empty_scaffold						scaffold4118		427		749		uuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2180.miRNA:13199		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2180		323		empty_scaffold						scaffold4118		427		749		uuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2181.miRNA:13205		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2181		323		empty_scaffold						scaffold4118		427		749		uuuugagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2182.miRNA:13210		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2182		319		empty_scaffold						scaffold4118		431		749		gagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2183.miRNA:13216		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2183		319		empty_scaffold						scaffold4118		431		749		gagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2184.miRNA:13222		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2184		319		empty_scaffold						scaffold4118		431		749		gagaugaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2185.miRNA:13228		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2185		314		empty_scaffold						scaffold4118		436		749		gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2186.miRNA:13234		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2186		314		empty_scaffold						scaffold4118		436		749		gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa

		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2187.miRNA:13240		empty_scaffold				aauauauaaaauugacuaaua		LUSLE3AD-T3-001_A06_28SEPT2009_031		unknown		n/a		unknown		1.5		14.808		1		20		97		116		AAUAUAUAAAAUUGACUAAU		AUUAGGCAGUUUUAUAUAUU		Cleavage		scaffold4118.Lu0910.pre-miRNA:2187		314		empty_scaffold						scaffold4118		436		749		gaagacugaaauauauaaaauugacuaauauuugaugugugugcuuggaauggcuaaaaauugagguuucaccacauuaagcgcuucaaauaauagccaaaugaaguuaacaacuauuuuuuaacaugauaaaacaguauagagaaaaauuaauuuuuaaauucauugaacauuauuuaaagggcuuaccaaaaugacacuugucguuuaagccauuuccaauaugcauaucaaauauuagccgauuugaaauauuuuaaauuuccauguccaaauagcucguuuucauagguuaaccccauuuggaaaucgaa

		scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2190.miRNA:13265		empty_scaffold				ugucaaauauuggccaauuu-		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		11.065		1		20		478		497		UGUCAAAUAUUGGCCAAUUU		AAAUUGUCUAAUAUUUGACA		Cleavage		scaffold4137.Lu0910.pre-miRNA:2190		334		empty_scaffold						scaffold4137		406		739		uaguaauuuauaaaaaauggauaaaauuaaauuugaaguauauauuauccauccauuagacacuaacauaauacuauuaucauagagucuccuaaaauauguauuugaauuucauuagacaauuauauaaagagcuuaauaugucaaauauuaauuuuuagucauuucuaacaaacaugucaaauauuggccaauuuaaacuuuuuuaauuuuuaugugaaauggucaauuucuaaagggguuaaccuauagaaauggaccauuuugacaugaaaauuucaaaaauuucaaaucgacuaauauuucacaugcaauguuggaaauggcuaaaaac

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221.miRNA:13456		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		Contig550		unknown		K10638		unknown		2		11.655		1		20		12		31		AUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAAGUUUCAUUAU		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221.miRNA:13456		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		13.932		1		21		515		535		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221.miRNA:13456		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.617		1		21		192		212		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221.miRNA:13457		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.241		1		21		514		534		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221.miRNA:13457		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.619		1		21		191		211		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221.miRNA:13458		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.384		1		21		516		536		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221.miRNA:13458		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.618		1		21		193		213		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221.miRNA:13459		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.824		1		21		518		538		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221.miRNA:13459		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.63		1		21		195		215		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221.miRNA:13460		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.647		1		21		519		539		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221.miRNA:13460		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.558		1		21		196		216		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221.miRNA:13461		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		15.554		1		21		517		537		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221.miRNA:13461		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.632		1		21		194		214		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2221		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222.miRNA:13462		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		Contig550		unknown		K10638		unknown		2		11.655		1		20		12		31		AUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAAGUUUCAUUAU		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222.miRNA:13462		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		13.932		1		21		515		535		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222.miRNA:13462		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.617		1		21		192		212		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222.miRNA:13463		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.241		1		21		514		534		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222.miRNA:13463		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.619		1		21		191		211		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222.miRNA:13464		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.384		1		21		516		536		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222.miRNA:13464		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.618		1		21		193		213		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222.miRNA:13465		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.824		1		21		518		538		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222.miRNA:13465		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.63		1		21		195		215		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222.miRNA:13466		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.647		1		21		519		539		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222.miRNA:13466		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.558		1		21		196		216		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222.miRNA:13467		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		15.554		1		21		517		537		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222.miRNA:13467		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.632		1		21		194		214		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2222		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223.miRNA:13468		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		Contig550		unknown		K10638		unknown		2		11.655		1		20		12		31		AUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAAGUUUCAUUAU		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223.miRNA:13468		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		13.932		1		21		515		535		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223.miRNA:13468		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.617		1		21		192		212		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223.miRNA:13469		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.241		1		21		514		534		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223.miRNA:13469		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.619		1		21		191		211		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223.miRNA:13470		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.384		1		21		516		536		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223.miRNA:13470		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.618		1		21		193		213		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223.miRNA:13471		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.824		1		21		518		538		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223.miRNA:13471		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.63		1		21		195		215		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223.miRNA:13472		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.647		1		21		519		539		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223.miRNA:13472		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.558		1		21		196		216		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223.miRNA:13473		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		15.554		1		21		517		537		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223.miRNA:13473		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.632		1		21		194		214		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2223		319		empty_scaffold						scaffold4145		182		500		cauauugaaagauguuuuuaacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224.miRNA:13474		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		Contig550		unknown		K10638		unknown		2		11.655		1		20		12		31		AUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAAGUUUCAUUAU		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224.miRNA:13474		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		13.932		1		21		515		535		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224.miRNA:13474		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.617		1		21		192		212		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224.miRNA:13475		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.241		1		21		514		534		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224.miRNA:13475		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.619		1		21		191		211		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224.miRNA:13476		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.384		1		21		516		536		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224.miRNA:13476		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.618		1		21		193		213		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224.miRNA:13477		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.824		1		21		518		538		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224.miRNA:13477		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.63		1		21		195		215		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224.miRNA:13478		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.647		1		21		519		539		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224.miRNA:13478		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.558		1		21		196		216		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224.miRNA:13479		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		15.554		1		21		517		537		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224.miRNA:13479		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.632		1		21		194		214		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2224		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225.miRNA:13480		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		Contig550		unknown		K10638		unknown		2		11.655		1		20		12		31		AUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAAGUUUCAUUAU		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225.miRNA:13480		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		13.932		1		21		515		535		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225.miRNA:13480		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.617		1		21		192		212		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225.miRNA:13481		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.241		1		21		514		534		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225.miRNA:13481		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.619		1		21		191		211		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225.miRNA:13482		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.384		1		21		516		536		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225.miRNA:13482		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.618		1		21		193		213		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225.miRNA:13483		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.824		1		21		518		538		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225.miRNA:13483		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.63		1		21		195		215		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225.miRNA:13484		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.647		1		21		519		539		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225.miRNA:13484		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.558		1		21		196		216		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225.miRNA:13485		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		15.554		1		21		517		537		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225.miRNA:13485		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.632		1		21		194		214		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2225		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226.miRNA:13486		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		Contig550		unknown		K10638		unknown		2		11.655		1		20		12		31		AUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAAGUUUCAUUAU		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226.miRNA:13486		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		13.932		1		21		515		535		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226.miRNA:13486		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.617		1		21		192		212		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226.miRNA:13487		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.241		1		21		514		534		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226.miRNA:13487		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.619		1		21		191		211		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226.miRNA:13488		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.384		1		21		516		536		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226.miRNA:13488		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.618		1		21		193		213		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226.miRNA:13489		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.824		1		21		518		538		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226.miRNA:13489		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.63		1		21		195		215		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226.miRNA:13490		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.647		1		21		519		539		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226.miRNA:13490		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.558		1		21		196		216		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226.miRNA:13491		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		15.554		1		21		517		537		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226.miRNA:13491		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.632		1		21		194		214		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2226		300		empty_scaffold						scaffold4145		201		500		aacuuaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227.miRNA:13492		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		Contig550		unknown		K10638		unknown		2		11.655		1		20		12		31		AUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAAGUUUCAUUAU		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227.miRNA:13492		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		13.932		1		21		515		535		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227.miRNA:13492		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.617		1		21		192		212		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227.miRNA:13493		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.241		1		21		514		534		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227.miRNA:13493		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.619		1		21		191		211		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227.miRNA:13494		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.384		1		21		516		536		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227.miRNA:13494		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.618		1		21		193		213		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227.miRNA:13495		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.824		1		21		518		538		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227.miRNA:13495		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.63		1		21		195		215		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227.miRNA:13496		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.647		1		21		519		539		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227.miRNA:13496		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.558		1		21		196		216		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227.miRNA:13497		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		15.554		1		21		517		537		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227.miRNA:13497		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.632		1		21		194		214		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2227		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228.miRNA:13498		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		Contig550		unknown		K10638		unknown		2		11.655		1		20		12		31		AUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAAGUUUCAUUAU		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228.miRNA:13498		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		13.932		1		21		515		535		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228.miRNA:13498		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.617		1		21		192		212		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228.miRNA:13499		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.241		1		21		514		534		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228.miRNA:13499		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.619		1		21		191		211		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228.miRNA:13500		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.384		1		21		516		536		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228.miRNA:13500		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.618		1		21		193		213		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228.miRNA:13501		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.824		1		21		518		538		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228.miRNA:13501		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.63		1		21		195		215		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228.miRNA:13502		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.647		1		21		519		539		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228.miRNA:13502		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.558		1		21		196		216		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228.miRNA:13503		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		15.554		1		21		517		537		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228.miRNA:13503		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.632		1		21		194		214		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2228		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229.miRNA:13504		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		Contig550		unknown		K10638		unknown		2		11.655		1		20		12		31		AUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAAGUUUCAUUAU		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229.miRNA:13504		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		13.932		1		21		515		535		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229.miRNA:13504		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.617		1		21		192		212		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229.miRNA:13505		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.241		1		21		514		534		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229.miRNA:13505		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.619		1		21		191		211		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229.miRNA:13506		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.384		1		21		516		536		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229.miRNA:13506		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.618		1		21		193		213		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229.miRNA:13507		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.824		1		21		518		538		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229.miRNA:13507		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.63		1		21		195		215		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229.miRNA:13508		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.647		1		21		519		539		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229.miRNA:13508		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.558		1		21		196		216		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229.miRNA:13509		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		15.554		1		21		517		537		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229.miRNA:13509		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.632		1		21		194		214		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2229		293		empty_scaffold						scaffold4145		205		497		uaauuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230.miRNA:13510		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		Contig550		unknown		K10638		unknown		2		11.655		1		20		12		31		AUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAAGUUUCAUUAU		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230.miRNA:13510		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		13.932		1		21		515		535		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230.miRNA:13510		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.617		1		21		192		212		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230.miRNA:13511		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.241		1		21		514		534		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230.miRNA:13511		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.619		1		21		191		211		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230.miRNA:13512		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.384		1		21		516		536		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230.miRNA:13512		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.618		1		21		193		213		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230.miRNA:13513		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.647		1		21		519		539		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230.miRNA:13513		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.558		1		21		196		216		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230.miRNA:13514		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.824		1		21		518		538		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230.miRNA:13514		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.63		1		21		195		215		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230.miRNA:13515		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		15.554		1		21		517		537		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230.miRNA:13515		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.632		1		21		194		214		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2230		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231.miRNA:13516		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		Contig550		unknown		K10638		unknown		2		11.655		1		20		12		31		AUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAAGUUUCAUUAU		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231.miRNA:13516		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		13.932		1		21		515		535		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231.miRNA:13516		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.617		1		21		192		212		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231.miRNA:13517		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.241		1		21		514		534		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231.miRNA:13517		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.619		1		21		191		211		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231.miRNA:13518		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.384		1		21		516		536		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231.miRNA:13518		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.618		1		21		193		213		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231.miRNA:13519		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.647		1		21		519		539		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231.miRNA:13519		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.558		1		21		196		216		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231.miRNA:13520		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.824		1		21		518		538		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231.miRNA:13520		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.63		1		21		195		215		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231.miRNA:13521		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		15.554		1		21		517		537		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231.miRNA:13521		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.632		1		21		194		214		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2231		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232.miRNA:13522		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		Contig550		unknown		K10638		unknown		2		11.655		1		20		12		31		AUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAAGUUUCAUUAU		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232.miRNA:13522		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		13.932		1		21		515		535		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232.miRNA:13522		empty_scaffold				auggugaaaccucaauuuuua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.617		1		21		192		212		AUGGUGAAACCUCAAUUUUUA		UAAAAAUUGAGGUUUCAUCAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232.miRNA:13523		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.241		1		21		514		534		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232.miRNA:13523		empty_scaffold				uggugaaaccucaauuuuuag		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.619		1		21		191		211		UGGUGAAACCUCAAUUUUUAG		UUAAAAAUUGAGGUUUCAUCA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232.miRNA:13524		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.384		1		21		516		536		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232.miRNA:13524		empty_scaffold				cauggugaaaccucaauuuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.618		1		21		193		213		CAUGGUGAAACCUCAAUUUUU		AAAAAUUGAGGUUUCAUCAUG		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232.miRNA:13525		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.647		1		21		519		539		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232.miRNA:13525		empty_scaffold				uaacauggugaaaccucaauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.558		1		21		196		216		UAACAUGGUGAAACCUCAAUU		AAUUGAGGUUUCAUCAUGUUA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232.miRNA:13526		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		14.824		1		21		518		538		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232.miRNA:13526		empty_scaffold				aacauggugaaaccucaauuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.63		1		21		195		215		AACAUGGUGAAACCUCAAUUU		AAAUUGAGGUUUCAUCAUGUU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232.miRNA:13527		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		15.554		1		21		517		537		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232.miRNA:13527		empty_scaffold				acauggugaaaccucaauuuu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		0.5		16.632		1		21		194		214		ACAUGGUGAAACCUCAAUUUU		AAAAUUGAGGUUUCAUCAUGU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2232		293		empty_scaffold						scaffold4145		208		500		uuuggguauguuuugaagggcauaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2233.miRNA:13528		empty_scaffold				uuagccauuucaaacaugcau		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		20.109		1		21		425		445		UUAGCCAUUUCAAACAUGCAU		AUGCAUGUUGGCAAUGGCUAA		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2233		272		empty_scaffold						scaffold4145		229		500		auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2233.miRNA:13529		empty_scaffold				uuuagccauuucaaacaugca		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		20.112		1		21		426		446		UUUAGCCAUUUCAAACAUGCA		UGCAUGUUGGCAAUGGCUAAA		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2233		272		empty_scaffold						scaffold4145		229		500		auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2233.miRNA:13530		empty_scaffold				agccauuucaaacaugcaugu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.829		1		21		423		443		AGCCAUUUCAAACAUGCAUGU		ACAUGCAUGUUGGCAAUGGCU		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2233		272		empty_scaffold						scaffold4145		229		500		auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2233.miRNA:13531		empty_scaffold				uagccauuucaaacaugcaug		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		19.848		1		21		424		444		UAGCCAUUUCAAACAUGCAUG		CAUGCAUGUUGGCAAUGGCUA		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2233		272		empty_scaffold						scaffold4145		229		500		auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2233.miRNA:13532		empty_scaffold				uuuuuagccauuucaaacaug		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		20.118		1		21		428		448		UUUUUAGCCAUUUCAAACAUG		CAUGUUGGCAAUGGCUAAAAA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2233		272		empty_scaffold						scaffold4145		229		500		auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2233.miRNA:13532		empty_scaffold				uuuuuagccauuucaaacaug		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		17.381		1		21		177		197		UUUUUAGCCAUUUCAAACAUG		CAUGUUGGAAAUGGUUAAAAA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2233		272		empty_scaffold						scaffold4145		229		500		auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2233.miRNA:13533		empty_scaffold				auuuuuagccauuucaaacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		17.47		1		21		178		198		AUUUUUAGCCAUUUCAAACAU		AUGUUGGAAAUGGUUAAAAAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2233		272		empty_scaffold						scaffold4145		229		500		auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2234.miRNA:13534		empty_scaffold				uuagccauuucaaacaugcau		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		20.109		1		21		425		445		UUAGCCAUUUCAAACAUGCAU		AUGCAUGUUGGCAAUGGCUAA		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2234		272		empty_scaffold						scaffold4145		229		500		auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2234.miRNA:13535		empty_scaffold				uuuagccauuucaaacaugca		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		20.112		1		21		426		446		UUUAGCCAUUUCAAACAUGCA		UGCAUGUUGGCAAUGGCUAAA		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2234		272		empty_scaffold						scaffold4145		229		500		auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2234.miRNA:13536		empty_scaffold				agccauuucaaacaugcaugu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.829		1		21		423		443		AGCCAUUUCAAACAUGCAUGU		ACAUGCAUGUUGGCAAUGGCU		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2234		272		empty_scaffold						scaffold4145		229		500		auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2234.miRNA:13537		empty_scaffold				uagccauuucaaacaugcaug		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		19.848		1		21		424		444		UAGCCAUUUCAAACAUGCAUG		CAUGCAUGUUGGCAAUGGCUA		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2234		272		empty_scaffold						scaffold4145		229		500		auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2234.miRNA:13538		empty_scaffold				uuuuuagccauuucaaacaug		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		20.118		1		21		428		448		UUUUUAGCCAUUUCAAACAUG		CAUGUUGGCAAUGGCUAAAAA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2234		272		empty_scaffold						scaffold4145		229		500		auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2234.miRNA:13538		empty_scaffold				uuuuuagccauuucaaacaug		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		17.381		1		21		177		197		UUUUUAGCCAUUUCAAACAUG		CAUGUUGGAAAUGGUUAAAAA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2234		272		empty_scaffold						scaffold4145		229		500		auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2234.miRNA:13539		empty_scaffold				auuuuuagccauuucaaacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		17.47		1		21		178		198		AUUUUUAGCCAUUUCAAACAU		AUGUUGGAAAUGGUUAAAAAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2234		272		empty_scaffold						scaffold4145		229		500		auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2235.miRNA:13540		empty_scaffold				uuuagccauuucaaacaugca		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		20.112		1		21		426		446		UUUAGCCAUUUCAAACAUGCA		UGCAUGUUGGCAAUGGCUAAA		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2235		272		empty_scaffold						scaffold4145		229		500		auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2235.miRNA:13541		empty_scaffold				uuagccauuucaaacaugcau		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		20.109		1		21		425		445		UUAGCCAUUUCAAACAUGCAU		AUGCAUGUUGGCAAUGGCUAA		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2235		272		empty_scaffold						scaffold4145		229		500		auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2235.miRNA:13542		empty_scaffold				agccauuucaaacaugcaugu		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		18.829		1		21		423		443		AGCCAUUUCAAACAUGCAUGU		ACAUGCAUGUUGGCAAUGGCU		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2235		272		empty_scaffold						scaffold4145		229		500		auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2235.miRNA:13543		empty_scaffold				uagccauuucaaacaugcaug		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		19.848		1		21		424		444		UAGCCAUUUCAAACAUGCAUG		CAUGCAUGUUGGCAAUGGCUA		Translation		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2235		272		empty_scaffold						scaffold4145		229		500		auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2235.miRNA:13544		empty_scaffold				uuuuuagccauuucaaacaug		LUSGC1NG-RP-017_B09_06JAN2007_077		unknown		n/a		unknown		2		20.118		1		21		428		448		UUUUUAGCCAUUUCAAACAUG		CAUGUUGGCAAUGGCUAAAAA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2235		272		empty_scaffold						scaffold4145		229		500		auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2235.miRNA:13544		empty_scaffold				uuuuuagccauuucaaacaug		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		17.381		1		21		177		197		UUUUUAGCCAUUUCAAACAUG		CAUGUUGGAAAUGGUUAAAAA		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2235		272		empty_scaffold						scaffold4145		229		500		auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2235.miRNA:13545		empty_scaffold				auuuuuagccauuucaaacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1.5		17.47		1		21		178		198		AUUUUUAGCCAUUUCAAACAU		AUGUUGGAAAUGGUUAAAAAU		Cleavage		scaffold4145.Lu0910.pre-miRNA:2235		272		empty_scaffold						scaffold4145		229		500		auaacauggugaaaccucaauuuuuagccauuucaaacaugcaugucgaauuuuguuaaacuuggaaauauucaauuuucaucucaaaacugucaauuuccaaacgaaccuggggaaaucgaaaauuuucacaagaaaaguucaaaacuuucaaaucagcuaauauuagacaugcauguuugaaaugacuaaauaucaaguuucaucuuguugaaaugacuaaaaaucaaguuucaucaugauaaccuauguaaauaaugaacaaauuuggu

		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2241.miRNA:13581		empty_scaffold				uuuuccaaugagcuaauauua		LUSST4AD-T3-048_L24_15SEP2009_086		unknown		n/a		unknown		2		8.337		1		21		747		767		UUUUCCAAUGAGCUAAUAUUA		UCAUAUUAGUUCAUUGGAAGA		Cleavage		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2241		484		empty_scaffold						scaffold4176		1		484		gucaaauauuaaccuauuugaaaauuuuguaauuuuaauguuaaaauggcucauuuauguagauuaaccccuuuggaaaucggucauuuugacaugaaaaucgaaaauuuuccaaugagcuaauauuaggcaugcauguugggaauggccaaauaucaagguuucacaauuuuaaguccuucaaauaauagucauaugaaaaguccuucaaauaauaguuagacgaaguuaaaaacauauuuuuuucaacacugauauaacacggaguaaaauugauauuuaacuucauuuguccauuauuuauagagguaucauaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggca

		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2243.miRNA:13594		empty_scaffold				caacaugcauguccaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.173		1		21		486		506		CAACAUGCAUGUCCAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2243		303		empty_scaffold						scaffold4176		198		500		gaaaaguccuucaaauaauaguuagacgaaguuaaaaacauauuuuuuucaacacugauauaacacggaguaaaauugauauuuaacuucauuuguccauuauuuauagagguaucauaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaauga

		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2243.miRNA:13599		empty_scaffold				ccaacaugcauguccaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		9.757		1		21		487		507		CCAACAUGCAUGUCCAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2243		303		empty_scaffold						scaffold4176		198		500		gaaaaguccuucaaauaauaguuagacgaaguuaaaaacauauuuuuuucaacacugauauaacacggaguaaaauugauauuuaacuucauuuguccauuauuuauagagguaucauaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaauga

		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2245.miRNA:13618		empty_scaffold				caacaugcauguccaauauua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		10.173		1		21		486		506		CAACAUGCAUGUCCAAUAUUA		UAAUAUUUGACAUCCAUGUUG		Cleavage		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2245		297		empty_scaffold						scaffold4176		204		500		uccuucaaauaauaguuagacgaaguuaaaaacauauuuuuuucaacacugauauaacacggaguaaaauugauauuuaacuucauuuguccauuauuuauagagguaucauaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaauga

		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2245.miRNA:13623		empty_scaffold				ccaacaugcauguccaauauu		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		9.757		1		21		487		507		CCAACAUGCAUGUCCAAUAUU		AAUAUUUGACAUCCAUGUUGG		Translation		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2245		297		empty_scaffold						scaffold4176		204		500		uccuucaaauaauaguuagacgaaguuaaaaacauauuuuuuucaacacugauauaacacggaguaaaauugauauuuaacuucauuuguccauuauuuauagagguaucauaaggaaacuuuauuuuuucgucaucuccaacaugcauguccaauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaauga

		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2270.miRNA:13776		empty_scaffold				auuugaaaauuuggaauuuuu		Contig14087		SRP14; signal recognition particle subunit SRP14		K03104		ko03060 Protein export (3)		2		5.368		1		20		30		49		AUUUGAAAAUUUGGAAUUUU		AAAAUGCCACAUUUUCAAAU		Translation		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2270		202		empty_scaffold						scaffold4176		357		558		aauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaaugaccaaaaaucgagguuucacuuaauguuaagucuuucaaauuaggcagaugaaguuaaa

		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2270.miRNA:13777		empty_scaffold				uauuugaaaauuuggaauuuu		Contig14087		SRP14; signal recognition particle subunit SRP14		K03104		ko03060 Protein export (3)		2		5.563		1		21		30		50		UAUUUGAAAAUUUGGAAUUUU		AAAAUGCCACAUUUUCAAAUA		Cleavage		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2270		202		empty_scaffold						scaffold4176		357		558		aauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaaugaccaaaaaucgagguuucacuuaauguuaagucuuucaaauuaggcagaugaaguuaaa

		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2270.miRNA:13778		empty_scaffold				cuauuugaaaauuuggaauuu		Contig5909		unknown		n/a		unknown		2		23.086		1		20		753		772		CUAUUUGAAAAUUUGGAAUU		AAUUCCAAGUUCUCAGAUAG		Translation		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2270		202		empty_scaffold						scaffold4176		357		558		aauauuauccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguugggaaugaccaaaaaucgagguuucacuuaauguuaagucuuucaaauuaggcagaugaaguuaaa

		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2271.miRNA:13780		empty_scaffold				uauuugaaaauuuggaauuuu		Contig14087		SRP14; signal recognition particle subunit SRP14		K03104		ko03060 Protein export (3)		2		5.563		1		21		30		50		UAUUUGAAAAUUUGGAAUUUU		AAAAUGCCACAUUUUCAAAUA		Cleavage		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2271		133		empty_scaffold						scaffold4176		364		496		uccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguuggga

		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2271.miRNA:13781		empty_scaffold				auuugaaaauuuggaauuuuu		Contig14087		SRP14; signal recognition particle subunit SRP14		K03104		ko03060 Protein export (3)		2		5.368		1		20		30		49		AUUUGAAAAUUUGGAAUUUU		AAAAUGCCACAUUUUCAAAU		Translation		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2271		133		empty_scaffold						scaffold4176		364		496		uccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguuggga

		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2271.miRNA:13782		empty_scaffold				cuauuugaaaauuuggaauuu		Contig5909		unknown		n/a		unknown		2		23.086		1		20		753		772		CUAUUUGAAAAUUUGGAAUU		AAUUCCAAGUUCUCAGAUAG		Translation		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2271		133		empty_scaffold						scaffold4176		364		496		uccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguuggga

		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2271.miRNA:13784		empty_scaffold				uugaaaauuuggaauuuuuaa		Contig2811		EIF3F; translation initiation factor 3 subunit F		K03249		ko03013 RNA transport (3)		2		13.333		1		19		193		212		UUGAAAAUU-UGGAAUUUUU		AAAAAUUCCAGAAUUUUCAA		Translation		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2271		133		empty_scaffold						scaffold4176		364		496		uccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguuggga

		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2271.miRNA:13784		empty_scaffold				uugaaaauuuggaauuuuuaa		Contig5443		unknown		n/a		unknown		2		5.224		1		20		87		106		UUGAAAAUUUGGAAUUUUUA		CAAAAAUACCAAAUUUUCAA		Cleavage		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2271		133		empty_scaffold						scaffold4176		364		496		uccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguuggga

		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2271.miRNA:13785		empty_scaffold				ugaaaauuuggaauuuuuaau		Contig1120		unknown		n/a		unknown		1.5		16.013		1		20		405		424		UGAAAAUUUGGAAUUUUUAA		UUACAAAUUCUAAAUUUUCA		Cleavage		scaffold4176.Lu0910.pre-miRNA:2271		133		empty_scaffold						scaffold4176		364		496		uccuauuugaaaauuuggaauuuuuaaugucaaaauggcgcaauucaauagguuaaccccuuugaaaaucguccauuuugacaugaaaauugaaaauuuucaaauggguuaauauuuggcauggauguuggga

		scaffold4249.Lu0910.pre-miRNA:2274.miRNA:13800		empty_scaffold				aacgaaaaaucgaaguucuga		LUSLE4AD-T3-058_N24_13NOV2009_084		unknown		K15631		unknown		2		14.724		1		20		302		321		AACGAAAAAUCGAAGUUCUG		CAGAACUUUAAUUUUUUGUU		Translation		scaffold4249.Lu0910.pre-miRNA:2274		61		empty_scaffold						scaffold4249		379		439		auugaacgaaaaaucgaaguucugaacgaaaaucaacgacuuucagcuugaauuuaagaacuuuuucuuuuuuuuaaaaaaaaccauccagacggacggacccaccguccgucuggc

		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2275.miRNA:13803		empty_scaffold				uuguauaacuaguuauuuaca		LUSBE1NG_Contig1325		unknown		n/a		unknown		2		12.074		1		20		62		81		UUGUAUAACUAGUUAUUUAC		GUGUAUAACUAGUUAUAUAA		Cleavage		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2275		350		empty_scaffold						scaffold4264		147		496		aaugggauuggaucggauuaugauccguuuggaauggaucaugccaaauauuacaagugaaaguagaugaagugggaaacuucuaaccuuucaauguuuaguuaggcuauccucuuucccauucaacauguaaauuuuuuauuucggaacguauaaauauuuuugaggucuaaauuaggaauuacgagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucguugau

		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2275.miRNA:13804		empty_scaffold				guauaacuaguuauuuacacu		Contig365		unknown		n/a		unknown		1.5		15.476		1		20		67		86		GUAUAACUAGUUAUUUACAC		GUUUGAAUAACUAGUUAUAC		Cleavage		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2275		350		empty_scaffold						scaffold4264		147		496		aaugggauuggaucggauuaugauccguuuggaauggaucaugccaaauauuacaagugaaaguagaugaagugggaaacuucuaaccuuucaauguuuaguuaggcuauccucuuucccauucaacauguaaauuuuuuauuucggaacguauaaauauuuuugaggucuaaauuaggaauuacgagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucguugau

		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2275.miRNA:13805		empty_scaffold				uguauaacuaguuauuuacac		Contig10216		unknown		n/a		unknown		2		15.865		1		20		645		664		UGUAUAACUAGUUAUUUACA		UGUAAAUAACUUGUUAUAUG		Translation		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2275		350		empty_scaffold						scaffold4264		147		496		aaugggauuggaucggauuaugauccguuuggaauggaucaugccaaauauuacaagugaaaguagaugaagugggaaacuucuaaccuuucaauguuuaguuaggcuauccucuuucccauucaacauguaaauuuuuuauuucggaacguauaaauauuuuugaggucuaaauuaggaauuacgagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucguugau

		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2275.miRNA:13806		empty_scaffold				guuguauaacuaguuauuuac		LUSBE1NG_Contig1325		unknown		n/a		unknown		2		12.447		1		21		62		82		GUUGUAUAACUAGUUAUUUAC		GUGUAUAACUAGUUAUAUAAC		Cleavage		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2275		350		empty_scaffold						scaffold4264		147		496		aaugggauuggaucggauuaugauccguuuggaauggaucaugccaaauauuacaagugaaaguagaugaagugggaaacuucuaaccuuucaauguuuaguuaggcuauccucuuucccauucaacauguaaauuuuuuauuucggaacguauaaauauuuuugaggucuaaauuaggaauuacgagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucguugau

		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2276.miRNA:13809		empty_scaffold				uuguauaacuaguuauuuaca		LUSBE1NG_Contig1325		unknown		n/a		unknown		2		12.074		1		20		62		81		UUGUAUAACUAGUUAUUUAC		GUGUAUAACUAGUUAUAUAA		Cleavage		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2276		267		empty_scaffold						scaffold4264		309		575		uugaggucuaaauuaggaauuacgagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucguugauaaucggcgacgaaaguugguaucgaauuuuguugaucuuaauuugauagaugauaaucggcgacgaagguugggaucga

		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2276.miRNA:13810		empty_scaffold				guauaacuaguuauuuacacu		Contig365		unknown		n/a		unknown		1.5		15.476		1		20		67		86		GUAUAACUAGUUAUUUACAC		GUUUGAAUAACUAGUUAUAC		Cleavage		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2276		267		empty_scaffold						scaffold4264		309		575		uugaggucuaaauuaggaauuacgagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucguugauaaucggcgacgaaaguugguaucgaauuuuguugaucuuaauuugauagaugauaaucggcgacgaagguugggaucga

		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2276.miRNA:13811		empty_scaffold				uguauaacuaguuauuuacac		Contig10216		unknown		n/a		unknown		2		15.865		1		20		645		664		UGUAUAACUAGUUAUUUACA		UGUAAAUAACUUGUUAUAUG		Translation		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2276		267		empty_scaffold						scaffold4264		309		575		uugaggucuaaauuaggaauuacgagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucguugauaaucggcgacgaaaguugguaucgaauuuuguugaucuuaauuugauagaugauaaucggcgacgaagguugggaucga

		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2276.miRNA:13812		empty_scaffold				guuguauaacuaguuauuuac		LUSBE1NG_Contig1325		unknown		n/a		unknown		2		12.447		1		21		62		82		GUUGUAUAACUAGUUAUUUAC		GUGUAUAACUAGUUAUAUAAC		Cleavage		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2276		267		empty_scaffold						scaffold4264		309		575		uugaggucuaaauuaggaauuacgagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucguugauaaucggcgacgaaaguugguaucgaauuuuguugaucuuaauuugauagaugauaaucggcgacgaagguugggaucga

		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2277.miRNA:13815		empty_scaffold				uuguauaacuaguuauuuaca		LUSBE1NG_Contig1325		unknown		n/a		unknown		2		12.074		1		20		62		81		UUGUAUAACUAGUUAUUUAC		GUGUAUAACUAGUUAUAUAA		Cleavage		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2277		180		empty_scaffold						scaffold4264		312		491		aggucuaaauuaggaauuacgagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucg

		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2277.miRNA:13816		empty_scaffold				guauaacuaguuauuuacacu		Contig365		unknown		n/a		unknown		1.5		15.476		1		20		67		86		GUAUAACUAGUUAUUUACAC		GUUUGAAUAACUAGUUAUAC		Cleavage		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2277		180		empty_scaffold						scaffold4264		312		491		aggucuaaauuaggaauuacgagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucg

		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2277.miRNA:13817		empty_scaffold				uguauaacuaguuauuuacac		Contig10216		unknown		n/a		unknown		2		15.865		1		20		645		664		UGUAUAACUAGUUAUUUACA		UGUAAAUAACUUGUUAUAUG		Translation		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2277		180		empty_scaffold						scaffold4264		312		491		aggucuaaauuaggaauuacgagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucg

		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2277.miRNA:13818		empty_scaffold				guuguauaacuaguuauuuac		LUSBE1NG_Contig1325		unknown		n/a		unknown		2		12.447		1		21		62		82		GUUGUAUAACUAGUUAUUUAC		GUGUAUAACUAGUUAUAUAAC		Cleavage		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2277		180		empty_scaffold						scaffold4264		312		491		aggucuaaauuaggaauuacgagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucg

		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2278.miRNA:13821		empty_scaffold				uuguauaacuaguuauuuaca		LUSBE1NG_Contig1325		unknown		n/a		unknown		2		12.074		1		20		62		81		UUGUAUAACUAGUUAUUUAC		GUGUAUAACUAGUUAUAUAA		Cleavage		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2278		244		empty_scaffold						scaffold4264		332		575		gagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucguugauaaucggcgacgaaaguugguaucgaauuuuguugaucuuaauuugauagaugauaaucggcgacgaagguugggaucga

		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2278.miRNA:13822		empty_scaffold				guauaacuaguuauuuacacu		Contig365		unknown		n/a		unknown		1.5		15.476		1		20		67		86		GUAUAACUAGUUAUUUACAC		GUUUGAAUAACUAGUUAUAC		Cleavage		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2278		244		empty_scaffold						scaffold4264		332		575		gagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucguugauaaucggcgacgaaaguugguaucgaauuuuguugaucuuaauuugauagaugauaaucggcgacgaagguugggaucga

		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2278.miRNA:13823		empty_scaffold				uguauaacuaguuauuuacac		Contig10216		unknown		n/a		unknown		2		15.865		1		20		645		664		UGUAUAACUAGUUAUUUACA		UGUAAAUAACUUGUUAUAUG		Translation		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2278		244		empty_scaffold						scaffold4264		332		575		gagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucguugauaaucggcgacgaaaguugguaucgaauuuuguugaucuuaauuugauagaugauaaucggcgacgaagguugggaucga

		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2278.miRNA:13824		empty_scaffold				guuguauaacuaguuauuuac		LUSBE1NG_Contig1325		unknown		n/a		unknown		2		12.447		1		21		62		82		GUUGUAUAACUAGUUAUUUAC		GUGUAUAACUAGUUAUAUAAC		Cleavage		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2278		244		empty_scaffold						scaffold4264		332		575		gagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucguugauaaucggcgacgaaaguugguaucgaauuuuguugaucuuaauuugauagaugauaaucggcgacgaagguugggaucga

		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2280.miRNA:13833		empty_scaffold				uuguauaacuaguuauuuaca		LUSBE1NG_Contig1325		unknown		n/a		unknown		2		12.074		1		20		62		81		UUGUAUAACUAGUUAUUUAC		GUGUAUAACUAGUUAUAUAA		Cleavage		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2280		436		empty_scaffold						scaffold4264		61		496		cguggauauccauuugaccaucugugaauaucgaauuuaaaauuuuaucgaauuuaaauggauggauacaaauucaaauccaccuaaaugggauuggaucggauuaugauccguuuggaauggaucaugccaaauauuacaagugaaaguagaugaagugggaaacuucuaaccuuucaauguuuaguuaggcuauccucuuucccauucaacauguaaauuuuuuauuucggaacguauaaauauuuuugaggucuaaauuaggaauuacgagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucguugau

		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2280.miRNA:13834		empty_scaffold				guauaacuaguuauuuacacu		Contig365		unknown		n/a		unknown		1.5		15.476		1		20		67		86		GUAUAACUAGUUAUUUACAC		GUUUGAAUAACUAGUUAUAC		Cleavage		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2280		436		empty_scaffold						scaffold4264		61		496		cguggauauccauuugaccaucugugaauaucgaauuuaaaauuuuaucgaauuuaaauggauggauacaaauucaaauccaccuaaaugggauuggaucggauuaugauccguuuggaauggaucaugccaaauauuacaagugaaaguagaugaagugggaaacuucuaaccuuucaauguuuaguuaggcuauccucuuucccauucaacauguaaauuuuuuauuucggaacguauaaauauuuuugaggucuaaauuaggaauuacgagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucguugau

		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2280.miRNA:13835		empty_scaffold				uguauaacuaguuauuuacac		Contig10216		unknown		n/a		unknown		2		15.865		1		20		645		664		UGUAUAACUAGUUAUUUACA		UGUAAAUAACUUGUUAUAUG		Translation		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2280		436		empty_scaffold						scaffold4264		61		496		cguggauauccauuugaccaucugugaauaucgaauuuaaaauuuuaucgaauuuaaauggauggauacaaauucaaauccaccuaaaugggauuggaucggauuaugauccguuuggaauggaucaugccaaauauuacaagugaaaguagaugaagugggaaacuucuaaccuuucaauguuuaguuaggcuauccucuuucccauucaacauguaaauuuuuuauuucggaacguauaaauauuuuugaggucuaaauuaggaauuacgagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucguugau

		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2280.miRNA:13836		empty_scaffold				guuguauaacuaguuauuuac		LUSBE1NG_Contig1325		unknown		n/a		unknown		2		12.447		1		21		62		82		GUUGUAUAACUAGUUAUUUAC		GUGUAUAACUAGUUAUAUAAC		Cleavage		scaffold4264.Lu0910.pre-miRNA:2280		436		empty_scaffold						scaffold4264		61		496		cguggauauccauuugaccaucugugaauaucgaauuuaaaauuuuaucgaauuuaaauggauggauacaaauucaaauccaccuaaaugggauuggaucggauuaugauccguuuggaauggaucaugccaaauauuacaagugaaaguagaugaagugggaaacuucuaaccuuucaauguuuaguuaggcuauccucuuucccauucaacauguaaauuuuuuauuucggaacguauaaauauuuuugaggucuaaauuaggaauuacgagagcgcuuggauugauuauuuauauuauuuaguuguauaacuaguuauuuacacuuuaacuagucauuuuuacauaugacuaguuuauauaucaauuuauaacuaguucacauauauguacauaguucguuuuaguuuugucgaucuuaauuugaucguugau

		scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2282.miRNA:13848		empty_scaffold				ugaaaaaaaaaaauuaauuag		Contig7280		unknown		n/a		unknown		2		15.954		1		21		1223		1243		UGAAAAAAAAAAAUUAAUUAG		UUAGUUAUUUUUUUUUUUUUA		Cleavage		scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2282		166		empty_scaffold						scaffold4283		1071		1236		caguugaagaaguugaagauccuaacucgaagauucaacgagaaaucgaaguuccgaacgaagaucgacgacuuucggaaaagguaacccuaauuucagcuuguuuuaaugaauuuugaaaaaaaaaaauuaauuagggccagacggacggcuggcccuaauaaacuuuuuuuuuuauauauauguagaacc

		scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2283.miRNA:13854		empty_scaffold				ugaaaaaaaaaaauuaauuag		Contig7280		unknown		n/a		unknown		2		15.954		1		21		1223		1243		UGAAAAAAAAAAAUUAAUUAG		UUAGUUAUUUUUUUUUUUUUA		Cleavage		scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2283		129		empty_scaffold						scaffold4283		1108		1236		acgagaaaucgaaguuccgaacgaagaucgacgacuuucggaaaagguaacccuaauuucagcuuguuuuaaugaauuuugaaaaaaaaaaauuaauuagggccagacggacggcuggcccuaauaaacuuuuuuuuuuauauauauguagaaccaga

		scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2284.miRNA:13860		empty_scaffold				ugaaaaaaaaaaauuaauuag		Contig7280		unknown		n/a		unknown		2		15.954		1		21		1223		1243		UGAAAAAAAAAAAUUAAUUAG		UUAGUUAUUUUUUUUUUUUUA		Cleavage		scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2284		126		empty_scaffold						scaffold4283		1111		1236		agaaaucgaaguuccgaacgaagaucgacgacuuucggaaaagguaacccuaauuucagcuuguuuuaaugaauuuugaaaaaaaaaaauuaauuagggccagacggacggcuggcccuaauaaacuuuuuuuuuuauauauauguagaaccaga

		scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2285.miRNA:13866		empty_scaffold				ugaaaaaaaaaaauuaauuag		Contig7280		unknown		n/a		unknown		2		15.954		1		21		1223		1243		UGAAAAAAAAAAAUUAAUUAG		UUAGUUAUUUUUUUUUUUUUA		Cleavage		scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2285		120		empty_scaffold						scaffold4283		1117		1236		cgaaguuccgaacgaagaucgacgacuuucggaaaagguaacccuaauuucagcuuguuuuaaugaauuuugaaaaaaaaaaauuaauuagggccagacggacggcuggcccuaauaaacuuuuuuuuuuauauauauguagaaccaga

		scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2286.miRNA:13872		empty_scaffold				ugaaaaaaaaaaauuaauuag		Contig7280		unknown		n/a		unknown		2		15.954		1		21		1223		1243		UGAAAAAAAAAAAUUAAUUAG		UUAGUUAUUUUUUUUUUUUUA		Cleavage		scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2286		86		empty_scaffold						scaffold4283		1151		1236		aagguaacccuaauuucagcuuguuuuaaugaauuuugaaaaaaaaaaauuaauuagggccagacggacggcuggcccuaauaaacuuuuuuuuuuauauauauguagaaccaga

		scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2287.miRNA:13878		empty_scaffold				ugaaaaaaaaaaauuaauuag		Contig7280		unknown		n/a		unknown		2		15.954		1		21		1223		1243		UGAAAAAAAAAAAUUAAUUAG		UUAGUUAUUUUUUUUUUUUUA		Cleavage		scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2287		68		empty_scaffold						scaffold4283		1169		1236		gcuuguuuuaaugaauuuugaaaaaaaaaaauuaauuagggccagacggacggcuggcccuaauaaacuuuuuuuuuuauauauauguagaaccaga

		scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2288.miRNA:13884		empty_scaffold				ugaaaaaaaaaaauuaauuag		Contig7280		unknown		n/a		unknown		2		15.954		1		21		1223		1243		UGAAAAAAAAAAAUUAAUUAG		UUAGUUAUUUUUUUUUUUUUA		Cleavage		scaffold4283.Lu0910.pre-miRNA:2288		64		empty_scaffold						scaffold4283		1173		1236		guuuuaaugaauuuugaaaaaaaaaaauuaauuagggccagacggacggcuggcccuaauaaacuuuuuuuuuuauauauauguagaacc

		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2289.miRNA:13887		empty_scaffold				uuaaaauuuucauguuaaaau		Contig4749		unknown		n/a		unknown		2		13.221		1		21		825		845		UUAAAAUUUUCAUGUUAAAAU		AUUUUAAAACGAAAAUUUUAA		Cleavage		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2289		333		empty_scaffold						scaffold4307		157		489		gugaaugucucuuaucaacucuuacauauuccaauugggccuagcuaauagggauggcaaaaaacacauacccuuggguaucagacccucuccgauuugaucgaugcaaggaaugcucacauuaauuggguugcuucauauauuaacauuggauuuuuaucuuucauuagaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuuacauauguauuuccuuuaaaaauugaccauuuugauaugaaaauugaaaauuuuuaaauuggcuaauauuugauaugcauguuaggaaugacaaaaaauugagguuucacu

		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2289.miRNA:13889		empty_scaffold				uugaaaguuuuaaaauuuuca		LUSTC1NG_Contig839		unknown		n/a		unknown		2		11.14		1		20		240		259		UUGAAAGUUUUAAAAUUUUC		AAAAGUUUUAAAGCUUUCAA		Cleavage		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2289		333		empty_scaffold						scaffold4307		157		489		gugaaugucucuuaucaacucuuacauauuccaauugggccuagcuaauagggauggcaaaaaacacauacccuuggguaucagacccucuccgauuugaucgaugcaaggaaugcucacauuaauuggguugcuucauauauuaacauuggauuuuuaucuuucauuagaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuuacauauguauuuccuuuaaaaauugaccauuuugauaugaaaauugaaaauuuuuaaauuggcuaauauuugauaugcauguuaggaaugacaaaaaauugagguuucacu

		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2290.miRNA:13893		empty_scaffold				uuaaaauuuucauguuaaaau		Contig4749		unknown		n/a		unknown		2		13.221		1		21		825		845		UUAAAAUUUUCAUGUUAAAAU		AUUUUAAAACGAAAAUUUUAA		Cleavage		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2290		306		empty_scaffold						scaffold4307		195		500		gccuagcuaauagggauggcaaaaaacacauacccuuggguaucagacccucuccgauuugaucgaugcaaggaaugcucacauuaauuggguugcuucauauauuaacauuggauuuuuaucuuucauuagaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuuacauauguauuuccuuuaaaaauugaccauuuugauaugaaaauugaaaauuuuuaaauuggcuaauauuugauaugcauguuaggaaugacaaaaaauugagguuucacuuuaucauguua

		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2290.miRNA:13894		empty_scaffold				uugaaaguuuuaaaauuuuca		LUSTC1NG_Contig839		unknown		n/a		unknown		2		11.14		1		20		240		259		UUGAAAGUUUUAAAAUUUUC		AAAAGUUUUAAAGCUUUCAA		Cleavage		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2290		306		empty_scaffold						scaffold4307		195		500		gccuagcuaauagggauggcaaaaaacacauacccuuggguaucagacccucuccgauuugaucgaugcaaggaaugcucacauuaauuggguugcuucauauauuaacauuggauuuuuaucuuucauuagaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuuacauauguauuuccuuuaaaaauugaccauuuugauaugaaaauugaaaauuuuuaaauuggcuaauauuugauaugcauguuaggaaugacaaaaaauugagguuucacuuuaucauguua

		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2291.miRNA:13899		empty_scaffold				uuaaaauuuucauguuaaaau		Contig4749		unknown		n/a		unknown		2		13.221		1		21		825		845		UUAAAAUUUUCAUGUUAAAAU		AUUUUAAAACGAAAAUUUUAA		Cleavage		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2291		289		empty_scaffold						scaffold4307		199		487		agcuaauagggauggcaaaaaacacauacccuuggguaucagacccucuccgauuugaucgaugcaaggaaugcucacauuaauuggguugcuucauauauuaacauuggauuuuuaucuuucauuagaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuuacauauguauuuccuuuaaaaauugaccauuuugauaugaaaauugaaaauuuuuaaauuggcuaauauuugauaugcauguuaggaaugacaaaaaauugagguuuca

		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2291.miRNA:13901		empty_scaffold				uugaaaguuuuaaaauuuuca		LUSTC1NG_Contig839		unknown		n/a		unknown		2		11.14		1		20		240		259		UUGAAAGUUUUAAAAUUUUC		AAAAGUUUUAAAGCUUUCAA		Cleavage		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2291		289		empty_scaffold						scaffold4307		199		487		agcuaauagggauggcaaaaaacacauacccuuggguaucagacccucuccgauuugaucgaugcaaggaaugcucacauuaauuggguugcuucauauauuaacauuggauuuuuaucuuucauuagaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuuacauauguauuuccuuuaaaaauugaccauuuugauaugaaaauugaaaauuuuuaaauuggcuaauauuugauaugcauguuaggaaugacaaaaaauugagguuuca

		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2292.miRNA:13905		empty_scaffold				uuaaaauuuucauguuaaaau		Contig4749		unknown		n/a		unknown		2		13.221		1		21		825		845		UUAAAAUUUUCAUGUUAAAAU		AUUUUAAAACGAAAAUUUUAA		Cleavage		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2292		265		empty_scaffold						scaffold4307		223		487		cauacccuuggguaucagacccucuccgauuugaucgaugcaaggaaugcucacauuaauuggguugcuucauauauuaacauuggauuuuuaucuuucauuagaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuuacauauguauuuccuuuaaaaauugaccauuuugauaugaaaauugaaaauuuuuaaauuggcuaauauuugauaugcauguuaggaaugacaaaaaauugagguuuca

		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2292.miRNA:13907		empty_scaffold				uugaaaguuuuaaaauuuuca		LUSTC1NG_Contig839		unknown		n/a		unknown		2		11.14		1		20		240		259		UUGAAAGUUUUAAAAUUUUC		AAAAGUUUUAAAGCUUUCAA		Cleavage		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2292		265		empty_scaffold						scaffold4307		223		487		cauacccuuggguaucagacccucuccgauuugaucgaugcaaggaaugcucacauuaauuggguugcuucauauauuaacauuggauuuuuaucuuucauuagaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuuacauauguauuuccuuuaaaaauugaccauuuugauaugaaaauugaaaauuuuuaaauuggcuaauauuugauaugcauguuaggaaugacaaaaaauugagguuuca

		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2293.miRNA:13911		empty_scaffold				uuaaaauuuucauguuaaaau		Contig4749		unknown		n/a		unknown		2		13.221		1		21		825		845		UUAAAAUUUUCAUGUUAAAAU		AUUUUAAAACGAAAAUUUUAA		Cleavage		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2293		249		empty_scaffold						scaffold4307		239		487		agacccucuccgauuugaucgaugcaaggaaugcucacauuaauuggguugcuucauauauuaacauuggauuuuuaucuuucauuagaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuuacauauguauuuccuuuaaaaauugaccauuuugauaugaaaauugaaaauuuuuaaauuggcuaauauuugauaugcauguuaggaaugacaaaaaauugagguuuca

		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2293.miRNA:13913		empty_scaffold				uugaaaguuuuaaaauuuuca		LUSTC1NG_Contig839		unknown		n/a		unknown		2		11.14		1		20		240		259		UUGAAAGUUUUAAAAUUUUC		AAAAGUUUUAAAGCUUUCAA		Cleavage		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2293		249		empty_scaffold						scaffold4307		239		487		agacccucuccgauuugaucgaugcaaggaaugcucacauuaauuggguugcuucauauauuaacauuggauuuuuaucuuucauuagaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuuacauauguauuuccuuuaaaaauugaccauuuugauaugaaaauugaaaauuuuuaaauuggcuaauauuugauaugcauguuaggaaugacaaaaaauugagguuuca

		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2294.miRNA:13917		empty_scaffold				uuaaaauuuucauguuaaaau		Contig4749		unknown		n/a		unknown		2		13.221		1		21		825		845		UUAAAAUUUUCAUGUUAAAAU		AUUUUAAAACGAAAAUUUUAA		Cleavage		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2294		242		empty_scaffold						scaffold4307		242		483		cccucuccgauuugaucgaugcaaggaaugcucacauuaauuggguugcuucauauauuaacauuggauuuuuaucuuucauuagaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuuacauauguauuuccuuuaaaaauugaccauuuugauaugaaaauugaaaauuuuuaaauuggcuaauauuugauaugcauguuaggaaugacaaaaaauugaggu

		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2294.miRNA:13919		empty_scaffold				uugaaaguuuuaaaauuuuca		LUSTC1NG_Contig839		unknown		n/a		unknown		2		11.14		1		20		240		259		UUGAAAGUUUUAAAAUUUUC		AAAAGUUUUAAAGCUUUCAA		Cleavage		scaffold4307.Lu0910.pre-miRNA:2294		242		empty_scaffold						scaffold4307		242		483		cccucuccgauuugaucgaugcaaggaaugcucacauuaauuggguugcuucauauauuaacauuggauuuuuaucuuucauuagaauauuaauugauuugaaaguuuuaaaauuuucauguuaaaaugguuuauuuacauauguauuuccuuuaaaaauugaccauuuugauaugaaaauugaaaauuuuuaaauuggcuaauauuugauaugcauguuaggaaugacaaaaaauugaggu

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13921		inside		g21140		uuuagcuuuaaagguuguuca		Contig11941		APPBP1; amyloid beta precursor protein binding protein 1		K04532		ko05010 Alzheimer's disease (1)		2.5		11.738		1		21		249		269		UUUAGCUUUAAAGGUUGUUCA		UGAACAAUCUGUAGAGCUAAG		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13921		inside		g21140		uuuagcuuuaaagguuguuca		Contig12090		unknown		K14767		unknown		3		15.561		1		20		171		190		UUUAGCUUUAAAGGUUGUUC		GGACAGUUUUUGAAGUUAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13921		inside		g21140		uuuagcuuuaaagguuguuca		Contig213		unknown		n/a		unknown		3		13.651		1		20		412		431		UUUAGCUUUAAAGGUUGUUC		AAACAAUCGUUGAAGCUAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13921		inside		g21140		uuuagcuuuaaagguuguuca		LUSTC1NG-RP-230_B02_14MAY2007_014		unknown		n/a		unknown		3		12.592		1		20		196		215		UUUAGCUUUAAAGGUUGUUC		AAACAAUCGUUGAAGCUAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13921		inside		g21140		uuuagcuuuaaagguuguuca		LUSTE1AD-RP-292_H12_23MAY2008_042		unknown		n/a		unknown		3		15.946		1		20		493		512		UUUAGCUUUAAAGGUUGUUC		GAACAACUUCUGAAGUUGAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13922		inside		g21140		cuuuuagcuuuaaagguuguu		Contig11521		unknown		n/a		unknown		3		18.687		1		20		602		621		CUUUUAGCUUUAAAGGUUGU		GUAAAUUUUGAAGCUAAAAG		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13922		inside		g21140		cuuuuagcuuuaaagguuguu		LUSGC1NG-RP-178_C12_31JAN2007_092		unknown		n/a		unknown		3		11.253		1		20		60		79		CUUUUAGCUUUAAAGGUUGU		ACAAUCUUUAACGCUGAAAU		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13922		inside		g21140		cuuuuagcuuuaaagguuguu		LUSHE1AD-RP-301_O03_13JUNE2008_002		unknown		n/a		unknown		3		12.669		1		20		423		442		CUUUUAGCUUUAAAGGUUGU		ACAACUUUUAAAACAAAAAG		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13923		inside		g21140		ucuuuuagcuuuaaagguugu		Contig11521		unknown		n/a		unknown		2.5		18.925		1		21		602		622		UCUUUUAGCUUUAAAGGUUGU		GUAAAUUUUGAAGCUAAAAGA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13923		inside		g21140		ucuuuuagcuuuaaagguugu		LUSHE1AD-RP-301_O03_13JUNE2008_002		unknown		n/a		unknown		3		12.669		1		21		423		443		UCUUUUAGCUUUAAAGGUUGU		ACAACUUUUAAAACAAAAAGA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13923		inside		g21140		ucuuuuagcuuuaaagguugu		LUSLE1AD_Contig418		unknown		n/a		unknown		3		7.962		1		20		840		859		UCUUUUAGCUUUAAAGGUUG		CAACCUUUAAAUCUGAAAAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13924		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		Contig6370		RP-L18e; large subunit ribosomal protein L18e		K02883		ko03010 Ribosome (5)		3		11.55		1		20		504		523		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUU		AGUAACCUUUAUAGCUGGAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13924		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		LUSHE1NG-RP-256_F02_16NOV2007_006		RP-L18e; large subunit ribosomal protein L18e		K02883		ko03010 Ribosome (5)		3		11.55		1		20		426		445		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUU		AGUAACCUUUAUAGCUGGAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13924		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		Contig11941		APPBP1; amyloid beta precursor protein binding protein 1		K04532		ko05010 Alzheimer's disease (1)		2.5		11.26		1		21		250		270		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUUC		GAACAAUCUGUAGAGCUAAGA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13924		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		Contig213		unknown		n/a		unknown		3		13.821		1		20		413		432		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUU		AACAAUCGUUGAAGCUAAAC		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13924		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		Contig3977		unknown		n/a		unknown		3		12.025		1		20		161		180		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUU		AACAACCUUUGGAGUGAAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13924		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		Contig6926		unknown		n/a		unknown		3		11.947		1		20		156		175		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUU		AACAACCUUUGGAGUGAAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13924		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		LUSGC1NG-RP-178_C12_31JAN2007_092		unknown		n/a		unknown		3		12.251		1		20		59		78		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUU		CACAAUCUUUAACGCUGAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13924		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		LUSTC1NG-RP-230_B02_14MAY2007_014		unknown		n/a		unknown		3		12.916		1		20		197		216		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUU		AACAAUCGUUGAAGCUAAAC		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13925		inside		g21140		uucuuuuagcuuuaaagguug		Contig10247		unknown		n/a		unknown		3		6.13		1		21		644		664		UUCUUUUAGCUUUAAAGGUUG		UAACCUCUAAAACCAAAAGAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13925		inside		g21140		uucuuuuagcuuuaaagguug		Contig11521		unknown		n/a		unknown		2		19.514		1		21		603		623		UUCUUUUAGCUUUAAAGGUUG		UAAAUUUUGAAGCUAAAAGAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13925		inside		g21140		uucuuuuagcuuuaaagguug		Contig13843		unknown		n/a		unknown		3		12.089		1		21		609		629		UUCUUUUAGCUUUAAAGGUUG		UGAUCUUUGCAGCUAGAAGAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13925		inside		g21140		uucuuuuagcuuuaaagguug		LUSGC1NG-RP-078_E05_24JAN2007_039		unknown		n/a		unknown		3		12.194		1		21		169		188		UUCUUUUAGCUUUAAAGGUUG		CAACCUU-GAGGCUAAAAGAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13926		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		Contig5255		ptrB; oligopeptidase B [EC:3.4.21.83]		K01354		ko05143 African trypanosomiasis (1),ko05142 Chagas disease (American trypanosomiasis) (2)		3		6.347		1		21		42		63		UUUCUUUUAGC-UUUAAAGGUU		AACCUUUAAAAGAUAAAAGAAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13926		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		Contig10247		unknown		n/a		unknown		3		5.758		1		21		645		665		UUUCUUUUAGCUUUAAAGGUU		AACCUCUAAAACCAAAAGAAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13926		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		Contig11521		unknown		n/a		unknown		3		19.171		1		21		604		624		UUUCUUUUAGCUUUAAAGGUU		AAAUUUUGAAGCUAAAAGAAU		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13926		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		Contig13843		unknown		n/a		unknown		2.5		11.716		1		21		610		630		UUUCUUUUAGCUUUAAAGGUU		GAUCUUUGCAGCUAGAAGAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13926		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		Contig7472		unknown		n/a		unknown		3		9.397		1		21		29		49		UUUCUUUUAGCUUUAAAGGUU		AACCAUUCAAGCCAAAAGAAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13926		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		LUSGC1NG-RP-041_H04_20JAN2007_018		unknown		n/a		unknown		3		11.325		1		20		52		71		UUUCUUUUAGCUUUAAAGGU		AUUAUUAAAGUUAAAAGAAG		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13926		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		LUSGE1NG-RP-051_B10_23FEB2007_078		unknown		n/a		unknown		3		10.144		1		20		223		242		UUUCUUUUAGCUUUAAAGGU		AUUUUAUAAGCUAAAAGAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295.miRNA:13926		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		LUSST4AD-T3-014_H24_15SEP2009_090		unknown		n/a		unknown		3		9.342		1		20		411		430		UUUCUUUUAGCUUUAAAGGU		ACUUCUAAAUUUAAAAGAAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2295		219		inside		g21140		1313		scaffold521		6031		6249		agaugaaagcuaucggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcaccuuauca

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13927		inside		g21140		uuuagcuuuaaagguuguuca		Contig11941		APPBP1; amyloid beta precursor protein binding protein 1		K04532		ko05010 Alzheimer's disease (1)		2.5		11.738		1		21		249		269		UUUAGCUUUAAAGGUUGUUCA		UGAACAAUCUGUAGAGCUAAG		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13927		inside		g21140		uuuagcuuuaaagguuguuca		Contig12090		unknown		K14767		unknown		3		15.561		1		20		171		190		UUUAGCUUUAAAGGUUGUUC		GGACAGUUUUUGAAGUUAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13927		inside		g21140		uuuagcuuuaaagguuguuca		Contig213		unknown		n/a		unknown		3		13.651		1		20		412		431		UUUAGCUUUAAAGGUUGUUC		AAACAAUCGUUGAAGCUAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13927		inside		g21140		uuuagcuuuaaagguuguuca		LUSTC1NG-RP-230_B02_14MAY2007_014		unknown		n/a		unknown		3		12.592		1		20		196		215		UUUAGCUUUAAAGGUUGUUC		AAACAAUCGUUGAAGCUAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13927		inside		g21140		uuuagcuuuaaagguuguuca		LUSTE1AD-RP-292_H12_23MAY2008_042		unknown		n/a		unknown		3		15.946		1		20		493		512		UUUAGCUUUAAAGGUUGUUC		GAACAACUUCUGAAGUUGAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13928		inside		g21140		cuuuuagcuuuaaagguuguu		Contig11521		unknown		n/a		unknown		3		18.687		1		20		602		621		CUUUUAGCUUUAAAGGUUGU		GUAAAUUUUGAAGCUAAAAG		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13928		inside		g21140		cuuuuagcuuuaaagguuguu		LUSGC1NG-RP-178_C12_31JAN2007_092		unknown		n/a		unknown		3		11.253		1		20		60		79		CUUUUAGCUUUAAAGGUUGU		ACAAUCUUUAACGCUGAAAU		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13928		inside		g21140		cuuuuagcuuuaaagguuguu		LUSHE1AD-RP-301_O03_13JUNE2008_002		unknown		n/a		unknown		3		12.669		1		20		423		442		CUUUUAGCUUUAAAGGUUGU		ACAACUUUUAAAACAAAAAG		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13929		inside		g21140		ucuuuuagcuuuaaagguugu		Contig11521		unknown		n/a		unknown		2.5		18.925		1		21		602		622		UCUUUUAGCUUUAAAGGUUGU		GUAAAUUUUGAAGCUAAAAGA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13929		inside		g21140		ucuuuuagcuuuaaagguugu		LUSHE1AD-RP-301_O03_13JUNE2008_002		unknown		n/a		unknown		3		12.669		1		21		423		443		UCUUUUAGCUUUAAAGGUUGU		ACAACUUUUAAAACAAAAAGA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13929		inside		g21140		ucuuuuagcuuuaaagguugu		LUSLE1AD_Contig418		unknown		n/a		unknown		3		7.962		1		20		840		859		UCUUUUAGCUUUAAAGGUUG		CAACCUUUAAAUCUGAAAAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13930		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		Contig6370		RP-L18e; large subunit ribosomal protein L18e		K02883		ko03010 Ribosome (5)		3		11.55		1		20		504		523		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUU		AGUAACCUUUAUAGCUGGAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13930		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		LUSHE1NG-RP-256_F02_16NOV2007_006		RP-L18e; large subunit ribosomal protein L18e		K02883		ko03010 Ribosome (5)		3		11.55		1		20		426		445		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUU		AGUAACCUUUAUAGCUGGAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13930		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		Contig11941		APPBP1; amyloid beta precursor protein binding protein 1		K04532		ko05010 Alzheimer's disease (1)		2.5		11.26		1		21		250		270		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUUC		GAACAAUCUGUAGAGCUAAGA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13930		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		Contig213		unknown		n/a		unknown		3		13.821		1		20		413		432		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUU		AACAAUCGUUGAAGCUAAAC		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13930		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		Contig3977		unknown		n/a		unknown		3		12.025		1		20		161		180		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUU		AACAACCUUUGGAGUGAAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13930		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		Contig6926		unknown		n/a		unknown		3		11.947		1		20		156		175		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUU		AACAACCUUUGGAGUGAAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13930		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		LUSGC1NG-RP-178_C12_31JAN2007_092		unknown		n/a		unknown		3		12.251		1		20		59		78		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUU		CACAAUCUUUAACGCUGAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13930		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		LUSTC1NG-RP-230_B02_14MAY2007_014		unknown		n/a		unknown		3		12.916		1		20		197		216		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUU		AACAAUCGUUGAAGCUAAAC		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13931		inside		g21140		uucuuuuagcuuuaaagguug		Contig10247		unknown		n/a		unknown		3		6.13		1		21		644		664		UUCUUUUAGCUUUAAAGGUUG		UAACCUCUAAAACCAAAAGAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13931		inside		g21140		uucuuuuagcuuuaaagguug		Contig11521		unknown		n/a		unknown		2		19.514		1		21		603		623		UUCUUUUAGCUUUAAAGGUUG		UAAAUUUUGAAGCUAAAAGAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13931		inside		g21140		uucuuuuagcuuuaaagguug		Contig13843		unknown		n/a		unknown		3		12.089		1		21		609		629		UUCUUUUAGCUUUAAAGGUUG		UGAUCUUUGCAGCUAGAAGAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13931		inside		g21140		uucuuuuagcuuuaaagguug		LUSGC1NG-RP-078_E05_24JAN2007_039		unknown		n/a		unknown		3		12.194		1		21		169		188		UUCUUUUAGCUUUAAAGGUUG		CAACCUU-GAGGCUAAAAGAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13932		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		Contig5255		ptrB; oligopeptidase B [EC:3.4.21.83]		K01354		ko05143 African trypanosomiasis (1),ko05142 Chagas disease (American trypanosomiasis) (2)		3		6.347		1		21		42		63		UUUCUUUUAGC-UUUAAAGGUU		AACCUUUAAAAGAUAAAAGAAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13932		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		Contig10247		unknown		n/a		unknown		3		5.758		1		21		645		665		UUUCUUUUAGCUUUAAAGGUU		AACCUCUAAAACCAAAAGAAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13932		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		Contig11521		unknown		n/a		unknown		3		19.171		1		21		604		624		UUUCUUUUAGCUUUAAAGGUU		AAAUUUUGAAGCUAAAAGAAU		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13932		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		Contig13843		unknown		n/a		unknown		2.5		11.716		1		21		610		630		UUUCUUUUAGCUUUAAAGGUU		GAUCUUUGCAGCUAGAAGAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13932		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		Contig7472		unknown		n/a		unknown		3		9.397		1		21		29		49		UUUCUUUUAGCUUUAAAGGUU		AACCAUUCAAGCCAAAAGAAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13932		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		LUSGC1NG-RP-041_H04_20JAN2007_018		unknown		n/a		unknown		3		11.325		1		20		52		71		UUUCUUUUAGCUUUAAAGGU		AUUAUUAAAGUUAAAAGAAG		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13932		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		LUSGE1NG-RP-051_B10_23FEB2007_078		unknown		n/a		unknown		3		10.144		1		20		223		242		UUUCUUUUAGCUUUAAAGGU		AUUUUAUAAGCUAAAAGAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296.miRNA:13932		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		LUSST4AD-T3-014_H24_15SEP2009_090		unknown		n/a		unknown		3		9.342		1		20		411		430		UUUCUUUUAGCUUUAAAGGU		ACUUCUAAAUUUAAAAGAAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2296		200		inside		g21140		1319		scaffold521		6044		6243		cggugggguaagccaauagcucgauucuaccuuucguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13933		inside		g21140		uuuagcuuuaaagguuguuca		Contig11941		APPBP1; amyloid beta precursor protein binding protein 1		K04532		ko05010 Alzheimer's disease (1)		2.5		11.738		1		21		249		269		UUUAGCUUUAAAGGUUGUUCA		UGAACAAUCUGUAGAGCUAAG		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13933		inside		g21140		uuuagcuuuaaagguuguuca		Contig12090		unknown		K14767		unknown		3		15.561		1		20		171		190		UUUAGCUUUAAAGGUUGUUC		GGACAGUUUUUGAAGUUAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13933		inside		g21140		uuuagcuuuaaagguuguuca		Contig213		unknown		n/a		unknown		3		13.651		1		20		412		431		UUUAGCUUUAAAGGUUGUUC		AAACAAUCGUUGAAGCUAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13933		inside		g21140		uuuagcuuuaaagguuguuca		LUSTC1NG-RP-230_B02_14MAY2007_014		unknown		n/a		unknown		3		12.592		1		20		196		215		UUUAGCUUUAAAGGUUGUUC		AAACAAUCGUUGAAGCUAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13933		inside		g21140		uuuagcuuuaaagguuguuca		LUSTE1AD-RP-292_H12_23MAY2008_042		unknown		n/a		unknown		3		15.946		1		20		493		512		UUUAGCUUUAAAGGUUGUUC		GAACAACUUCUGAAGUUGAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13934		inside		g21140		cuuuuagcuuuaaagguuguu		Contig11521		unknown		n/a		unknown		3		18.687		1		20		602		621		CUUUUAGCUUUAAAGGUUGU		GUAAAUUUUGAAGCUAAAAG		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13934		inside		g21140		cuuuuagcuuuaaagguuguu		LUSGC1NG-RP-178_C12_31JAN2007_092		unknown		n/a		unknown		3		11.253		1		20		60		79		CUUUUAGCUUUAAAGGUUGU		ACAAUCUUUAACGCUGAAAU		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13934		inside		g21140		cuuuuagcuuuaaagguuguu		LUSHE1AD-RP-301_O03_13JUNE2008_002		unknown		n/a		unknown		3		12.669		1		20		423		442		CUUUUAGCUUUAAAGGUUGU		ACAACUUUUAAAACAAAAAG		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13935		inside		g21140		ucuuuuagcuuuaaagguugu		Contig11521		unknown		n/a		unknown		2.5		18.925		1		21		602		622		UCUUUUAGCUUUAAAGGUUGU		GUAAAUUUUGAAGCUAAAAGA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13935		inside		g21140		ucuuuuagcuuuaaagguugu		LUSHE1AD-RP-301_O03_13JUNE2008_002		unknown		n/a		unknown		3		12.669		1		21		423		443		UCUUUUAGCUUUAAAGGUUGU		ACAACUUUUAAAACAAAAAGA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13935		inside		g21140		ucuuuuagcuuuaaagguugu		LUSLE1AD_Contig418		unknown		n/a		unknown		3		7.962		1		20		840		859		UCUUUUAGCUUUAAAGGUUG		CAACCUUUAAAUCUGAAAAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13936		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		Contig6370		RP-L18e; large subunit ribosomal protein L18e		K02883		ko03010 Ribosome (5)		3		11.55		1		20		504		523		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUU		AGUAACCUUUAUAGCUGGAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13936		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		LUSHE1NG-RP-256_F02_16NOV2007_006		RP-L18e; large subunit ribosomal protein L18e		K02883		ko03010 Ribosome (5)		3		11.55		1		20		426		445		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUU		AGUAACCUUUAUAGCUGGAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13936		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		Contig11941		APPBP1; amyloid beta precursor protein binding protein 1		K04532		ko05010 Alzheimer's disease (1)		2.5		11.26		1		21		250		270		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUUC		GAACAAUCUGUAGAGCUAAGA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13936		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		Contig213		unknown		n/a		unknown		3		13.821		1		20		413		432		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUU		AACAAUCGUUGAAGCUAAAC		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13936		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		Contig3977		unknown		n/a		unknown		3		12.025		1		20		161		180		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUU		AACAACCUUUGGAGUGAAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13936		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		Contig6926		unknown		n/a		unknown		3		11.947		1		20		156		175		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUU		AACAACCUUUGGAGUGAAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13936		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		LUSGC1NG-RP-178_C12_31JAN2007_092		unknown		n/a		unknown		3		12.251		1		20		59		78		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUU		CACAAUCUUUAACGCUGAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13936		inside		g21140		uuuuagcuuuaaagguuguuc		LUSTC1NG-RP-230_B02_14MAY2007_014		unknown		n/a		unknown		3		12.916		1		20		197		216		UUUUAGCUUUAAAGGUUGUU		AACAAUCGUUGAAGCUAAAC		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13937		inside		g21140		uucuuuuagcuuuaaagguug		Contig10247		unknown		n/a		unknown		3		6.13		1		21		644		664		UUCUUUUAGCUUUAAAGGUUG		UAACCUCUAAAACCAAAAGAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13937		inside		g21140		uucuuuuagcuuuaaagguug		Contig11521		unknown		n/a		unknown		2		19.514		1		21		603		623		UUCUUUUAGCUUUAAAGGUUG		UAAAUUUUGAAGCUAAAAGAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13937		inside		g21140		uucuuuuagcuuuaaagguug		Contig13843		unknown		n/a		unknown		3		12.089		1		21		609		629		UUCUUUUAGCUUUAAAGGUUG		UGAUCUUUGCAGCUAGAAGAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13937		inside		g21140		uucuuuuagcuuuaaagguug		LUSGC1NG-RP-078_E05_24JAN2007_039		unknown		n/a		unknown		3		12.194		1		21		169		188		UUCUUUUAGCUUUAAAGGUUG		CAACCUU-GAGGCUAAAAGAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13938		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		Contig5255		ptrB; oligopeptidase B [EC:3.4.21.83]		K01354		ko05143 African trypanosomiasis (1),ko05142 Chagas disease (American trypanosomiasis) (2)		3		6.347		1		21		42		63		UUUCUUUUAGC-UUUAAAGGUU		AACCUUUAAAAGAUAAAAGAAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13938		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		Contig10247		unknown		n/a		unknown		3		5.758		1		21		645		665		UUUCUUUUAGCUUUAAAGGUU		AACCUCUAAAACCAAAAGAAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13938		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		Contig11521		unknown		n/a		unknown		3		19.171		1		21		604		624		UUUCUUUUAGCUUUAAAGGUU		AAAUUUUGAAGCUAAAAGAAU		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13938		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		Contig13843		unknown		n/a		unknown		2.5		11.716		1		21		610		630		UUUCUUUUAGCUUUAAAGGUU		GAUCUUUGCAGCUAGAAGAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13938		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		Contig7472		unknown		n/a		unknown		3		9.397		1		21		29		49		UUUCUUUUAGCUUUAAAGGUU		AACCAUUCAAGCCAAAAGAAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13938		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		LUSGC1NG-RP-041_H04_20JAN2007_018		unknown		n/a		unknown		3		11.325		1		20		52		71		UUUCUUUUAGCUUUAAAGGU		AUUAUUAAAGUUAAAAGAAG		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13938		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		LUSGE1NG-RP-051_B10_23FEB2007_078		unknown		n/a		unknown		3		10.144		1		20		223		242		UUUCUUUUAGCUUUAAAGGU		AUUUUAUAAGCUAAAAGAAA		Cleavage		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297.miRNA:13938		inside		g21140		uuucuuuuagcuuuaaagguu		LUSST4AD-T3-014_H24_15SEP2009_090		unknown		n/a		unknown		3		9.342		1		20		411		430		UUUCUUUUAGCUUUAAAGGU		ACUUCUAAAUUUAAAAGAAA		Translation		scaffold521.Lu0910.pre-miRNA:2297		166		inside		g21140		1319		scaffold521		6078		6243		cguguuucuuuuagcuuuaaagguuguucagcuuguaauuggcaggcgcucugguuugcaccugauggaccaaguuggguguaguuaucaguagcuuagguauugauggaccaaguuaauacuaaucccgauuacucaugauuuccuuuaauucugaaagagcacc

		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2298.miRNA:13940		empty_scaffold				auggucaaaucaacuuaaaaa		LUSFL1AD_Contig417		unknown		n/a		unknown		2		7.712		1		21		316		336		AUGGUCAAAUCAACUUAAAAA		UUUUUAGGUUGAUUUGACUAA		Cleavage		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2298		293		empty_scaffold						scaffold639		100		392		aauuuucauguccaaaugguuaacuuccaaagguuuaaccuauggaaaugagucauuuugacaugaaaguauagaaauuuugaaaugagcuaauauuugacaugcauguuggagacgacuacaaaauaaaguuucauuauuguacaacuauaaauaauggucaaaucaacuuaaaaaucacuuuuacuuugguuuauguuaguguugaacaauauguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuu

		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2298.miRNA:13940		empty_scaffold				auggucaaaucaacuuaaaaa		LUSFL1AD-WB-017_N14_10NOV2008_051		unknown		n/a		unknown		2		7.712		1		21		488		508		AUGGUCAAAUCAACUUAAAAA		UUUUUAGGUUGAUUUGACUAA		Cleavage		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2298		293		empty_scaffold						scaffold639		100		392		aauuuucauguccaaaugguuaacuuccaaagguuuaaccuauggaaaugagucauuuugacaugaaaguauagaaauuuugaaaugagcuaauauuugacaugcauguuggagacgacuacaaaauaaaguuucauuauuguacaacuauaaauaauggucaaaucaacuuaaaaaucacuuuuacuuugguuuauguuaguguugaacaauauguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuu

		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2299.miRNA:13947		empty_scaffold				aaauuuucauaucaaaaugg-		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		23.588		1		20		449		468		AAAUUUUCAUAUCAAAAUGG		CAAUUUUGAUAUGAAAAUUA		Cleavage		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2299		493		empty_scaffold						scaffold639		258		750		ggucaaaucaacuuaaaaaucacuuuuacuuugguuuauguuaguguugaacaauauguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggucuuuc

		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2299.miRNA:13948		empty_scaffold				aauuuucauaucaaaaugg-u		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		22.787		1		21		447		467		AAUUUUCAUAUCAAAAUGGNU		GACAAUUUUGAUAUGAAAAUU		Cleavage		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2299		493		empty_scaffold						scaffold639		258		750		ggucaaaucaacuuaaaaaucacuuuuacuuugguuuauguuaguguugaacaauauguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggucuuuc

		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2300.miRNA:13953		empty_scaffold				aaauuuucauaucaaaaugg-		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		23.588		1		20		449		468		AAAUUUUCAUAUCAAAAUGG		CAAUUUUGAUAUGAAAAUUA		Cleavage		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2300		469		empty_scaffold						scaffold639		278		746		cacuuuuacuuugguuuauguuaguguugaacaauauguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuaggguc

		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2300.miRNA:13954		empty_scaffold				aauuuucauaucaaaaugg-u		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		22.787		1		21		447		467		AAUUUUCAUAUCAAAAUGGNU		GACAAUUUUGAUAUGAAAAUU		Cleavage		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2300		469		empty_scaffold						scaffold639		278		746		cacuuuuacuuugguuuauguuaguguugaacaauauguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuaggguc

		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2301.miRNA:13959		empty_scaffold				aaauuuucauaucaaaaugg-		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		23.588		1		20		449		468		AAAUUUUCAUAUCAAAAUGG		CAAUUUUGAUAUGAAAAUUA		Cleavage		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2301		456		empty_scaffold						scaffold639		290		745		gguuuauguuaguguugaacaauauguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggu

		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2301.miRNA:13960		empty_scaffold				aauuuucauaucaaaaugg-u		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		22.787		1		21		447		467		AAUUUUCAUAUCAAAAUGGNU		GACAAUUUUGAUAUGAAAAUU		Cleavage		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2301		456		empty_scaffold						scaffold639		290		745		gguuuauguuaguguugaacaauauguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggu

		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2302.miRNA:13965		empty_scaffold				aaauuuucauaucaaaaugg-		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		23.588		1		20		449		468		AAAUUUUCAUAUCAAAAUGG		CAAUUUUGAUAUGAAAAUUA		Cleavage		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2302		459		empty_scaffold						scaffold639		292		750		uuuauguuaguguugaacaauauguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggucuuuc

		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2302.miRNA:13966		empty_scaffold				aauuuucauaucaaaaugg-u		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		22.787		1		21		447		467		AAUUUUCAUAUCAAAAUGGNU		GACAAUUUUGAUAUGAAAAUU		Cleavage		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2302		459		empty_scaffold						scaffold639		292		750		uuuauguuaguguugaacaauauguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggucuuuc

		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2303.miRNA:13971		empty_scaffold				aaauuuucauaucaaaaugg-		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		23.588		1		20		449		468		AAAUUUUCAUAUCAAAAUGG		CAAUUUUGAUAUGAAAAUUA		Cleavage		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2303		452		empty_scaffold						scaffold639		299		750		uaguguugaacaauauguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggucuuuc

		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2303.miRNA:13972		empty_scaffold				aauuuucauaucaaaaugg-u		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		22.787		1		21		447		467		AAUUUUCAUAUCAAAAUGGNU		GACAAUUUUGAUAUGAAAAUU		Cleavage		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2303		452		empty_scaffold						scaffold639		299		750		uaguguugaacaauauguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggucuuuc

		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2304.miRNA:13977		empty_scaffold				aaauuuucauaucaaaaugg-		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		23.588		1		20		449		468		AAAUUUUCAUAUCAAAAUGG		CAAUUUUGAUAUGAAAAUUA		Cleavage		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2304		438		empty_scaffold						scaffold639		313		750		auguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggucuuuc

		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2304.miRNA:13978		empty_scaffold				aauuuucauaucaaaaugg-u		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		22.787		1		21		447		467		AAUUUUCAUAUCAAAAUGGNU		GACAAUUUUGAUAUGAAAAUU		Cleavage		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2304		438		empty_scaffold						scaffold639		313		750		auguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggucuuuc

		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2305.miRNA:13983		empty_scaffold				aaauuuucauaucaaaaugg-		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		23.588		1		20		449		468		AAAUUUUCAUAUCAAAAUGG		CAAUUUUGAUAUGAAAAUUA		Cleavage		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2305		399		empty_scaffold						scaffold639		352		750		aagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggucuuuc

		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2305.miRNA:13984		empty_scaffold				aauuuucauaucaaaaugg-u		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		22.787		1		21		447		467		AAUUUUCAUAUCAAAAUGGNU		GACAAUUUUGAUAUGAAAAUU		Cleavage		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2305		399		empty_scaffold						scaffold639		352		750		aagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggucuuuc

		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2306.miRNA:13989		empty_scaffold				aaauuuucauaucaaaaugg-		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		23.588		1		20		449		468		AAAUUUUCAUAUCAAAAUGG		CAAUUUUGAUAUGAAAAUUA		Cleavage		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2306		397		empty_scaffold						scaffold639		354		750		gauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggucuuuc

		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2306.miRNA:13990		empty_scaffold				aauuuucauaucaaaaugg-u		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		22.787		1		21		447		467		AAUUUUCAUAUCAAAAUGGNU		GACAAUUUUGAUAUGAAAAUU		Cleavage		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2306		397		empty_scaffold						scaffold639		354		750		gauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggucuuuc

		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2307.miRNA:13995		empty_scaffold				aaauuuucauaucaaaaugg-		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		23.588		1		20		449		468		AAAUUUUCAUAUCAAAAUGG		CAAUUUUGAUAUGAAAAUUA		Cleavage		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2307		376		empty_scaffold						scaffold639		375		750		aucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggucuuuc

		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2307.miRNA:13996		empty_scaffold				aauuuucauaucaaaaugg-u		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		22.787		1		21		447		467		AAUUUUCAUAUCAAAAUGGNU		GACAAUUUUGAUAUGAAAAUU		Cleavage		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2307		376		empty_scaffold						scaffold639		375		750		aucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuuaaaaaaaucaaaucagcuaauauuuaacaugcguguuggaaauggcuaaaaaaucaaguuucauuguuguaccuaaauaauuaaugguaaaaugaaguuaaaaaucaauuuuacuuggucuuaugguaguauugaacaaaauuuuuuuaaacgauauuugucuauaauuugaagggcuuaaugaugaacggauuuuaccccgcuuucaaauacccacuagauuucucuagugggaucguaaaucucccuagggucuuuc

		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2308.miRNA:13999		empty_scaffold				aauuuucauaucaaaaugg-u		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		22.787		1		21		447		467		AAUUUUCAUAUCAAAAUGGNU		GACAAUUUUGAUAUGAAAAUU		Cleavage		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2308		75		empty_scaffold						scaffold639		417		491		uaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuu

		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2310.miRNA:14012		empty_scaffold				auggucaaaucaacuuaaaaa		LUSFL1AD_Contig417		unknown		n/a		unknown		2		7.712		1		21		316		336		AUGGUCAAAUCAACUUAAAAA		UUUUUAGGUUGAUUUGACUAA		Cleavage		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2310		321		empty_scaffold						scaffold639		72		392		ccaaauauuagcuaauuagaaaauagucaauuuucauguccaaaugguuaacuuccaaagguuuaaccuauggaaaugagucauuuugacaugaaaguauagaaauuuugaaaugagcuaauauuugacaugcauguuggagacgacuacaaaauaaaguuucauuauuguacaacuauaaauaauggucaaaucaacuuaaaaaucacuuuuacuuugguuuauguuaguguugaacaauauguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuu

		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2310.miRNA:14012		empty_scaffold				auggucaaaucaacuuaaaaa		LUSFL1AD-WB-017_N14_10NOV2008_051		unknown		n/a		unknown		2		7.712		1		21		488		508		AUGGUCAAAUCAACUUAAAAA		UUUUUAGGUUGAUUUGACUAA		Cleavage		scaffold639.Lu0910.pre-miRNA:2310		321		empty_scaffold						scaffold639		72		392		ccaaauauuagcuaauuagaaaauagucaauuuucauguccaaaugguuaacuuccaaagguuuaaccuauggaaaugagucauuuugacaugaaaguauagaaauuuugaaaugagcuaauauuugacaugcauguuggagacgacuacaaaauaaaguuucauuauuguacaacuauaaauaauggucaaaucaacuuaaaaaucacuuuuacuuugguuuauguuaguguugaacaauauguuuuuuaacuucauuugacuauuaugugaaugucuuaagauggugauaucucaauuucaaucauuuugaacaugccugaaaaauauuagaaaauugaaaauuaaauuuucauaucaaaauggugaauuucaaaagacuuaaccuaugaaaauuagacauuuugacaugaaaauuuu

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2311.miRNA:14017		empty_scaffold				auuuccuuguccaaauugucg		Contig4093		unknown		K09286		unknown		2		10.663		1		20		102		121		AUUUCCUUGUCCAAAUUGUC		CACAUUUUGGACAAGGAAAU		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2311		108		empty_scaffold						scaffold755		1324		1431		caauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagagguuaaccuuuggaaguuaacccuuuucacaagaaaguuu

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2311.miRNA:14017		empty_scaffold				auuuccuuguccaaauugucg		Contig9930		unknown		n/a		unknown		2		15.145		1		20		471		490		AUUUCCUUGUCCAAAUUGUC		GACAAUUUGGACAGGGACAU		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2311		108		empty_scaffold						scaffold755		1324		1431		caauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagagguuaaccuuuggaaguuaacccuuuucacaagaaaguuu

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2311.miRNA:14019		empty_scaffold				uccuuguccaaauugucgauu		LUSBE1NG_RP_086_E04_09NOV2006_024		unknown		n/a		unknown		2		18.651		1		20		232		251		UCCUUGUCCAAAUUGUCGAU		GUCGAAAAUUUGGACGAGGA		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2311		108		empty_scaffold						scaffold755		1324		1431		caauuuccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagagguuaaccuuuggaaguuaacccuuuucacaagaaaguuu

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2312.miRNA:14027		empty_scaffold				ccaaauugucgauuuucaaaa		03-LUSBE1NG-RP-135_E10_03MAR2007_072		unknown		n/a		unknown		2		20.228		1		21		383		403		CCAAAUUGUCGAUUUUCAAAA		UUUGGAAAAUCGACAAUUUGA		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2312		96		empty_scaffold						scaffold755		1330		1425		ccuuguccaaauugucgauuuucaaaacgguuaacccuuggaaguugaccauuuucacaagagguuaaccuuuggaaguuaacccuuuucacaaga

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2317.miRNA:14046		empty_scaffold				caaaucgacuaauauuugaca		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		8.616		1		21		365		385		CAAAUCGACUAAUAUUUGACA		UGUAAAAUAUUAGUCGAUUUG		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2317		167		empty_scaffold						scaffold755		357		523		uuguuguaaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagau

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2317.miRNA:14046		empty_scaffold				caaaucgacuaauauuugaca		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		8.81		1		21		62		82		CAAAUCGACUAAUAUUUGACA		UGUAAAAUAUUAGUCGAUUUG		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2317		167		empty_scaffold						scaffold755		357		523		uuguuguaaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagau

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2317.miRNA:14047		empty_scaffold				ucaaaucgacuaauauuugac		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.238		1		21		63		83		UCAAAUCGACUAAUAUUUGAC		GUAAAAUAUUAGUCGAUUUGC		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2317		167		empty_scaffold						scaffold755		357		523		uuguuguaaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagau

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2317.miRNA:14047		empty_scaffold				ucaaaucgacuaauauuugac		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.626		1		21		366		386		UCAAAUCGACUAAUAUUUGAC		GUAAAAUAUUAGUCGAUUUGC		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2317		167		empty_scaffold						scaffold755		357		523		uuguuguaaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagau

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2317.miRNA:14048		empty_scaffold				aaucgacuaauauuugacaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		9.084		1		20		61		80		AAUCGACUAAUAUUUGACAU		AUGUAAAAUAUUAGUCGAUU		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2317		167		empty_scaffold						scaffold755		357		523		uuguuguaaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagau

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2317.miRNA:14050		empty_scaffold				aaaucgacuaauauuugacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		8.449		1		20		365		384		AAAUCGACUAAUAUUUGACA		UGUAAAAUAUUAGUCGAUUU		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2317		167		empty_scaffold						scaffold755		357		523		uuguuguaaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagau

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2317.miRNA:14050		empty_scaffold				aaaucgacuaauauuugacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		9.092		1		21		61		81		AAAUCGACUAAUAUUUGACAU		AUGUAAAAUAUUAGUCGAUUU		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2317		167		empty_scaffold						scaffold755		357		523		uuguuguaaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagau

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2317.miRNA:14051		empty_scaffold				acuaauauuugacauacauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.818		1		21		55		75		ACUAAUAUUUGACAUACAUAU		AUAUGCAUGUAAAAUAUUAGU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2317		167		empty_scaffold						scaffold755		357		523		uuguuguaaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagau

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2318.miRNA:14052		empty_scaffold				caaaucgacuaauauuugaca		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		8.616		1		21		365		385		CAAAUCGACUAAUAUUUGACA		UGUAAAAUAUUAGUCGAUUUG		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2318		165		empty_scaffold						scaffold755		359		523		guuguaaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaag

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2318.miRNA:14052		empty_scaffold				caaaucgacuaauauuugaca		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		8.81		1		21		62		82		CAAAUCGACUAAUAUUUGACA		UGUAAAAUAUUAGUCGAUUUG		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2318		165		empty_scaffold						scaffold755		359		523		guuguaaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaag

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2318.miRNA:14053		empty_scaffold				ucaaaucgacuaauauuugac		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.238		1		21		63		83		UCAAAUCGACUAAUAUUUGAC		GUAAAAUAUUAGUCGAUUUGC		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2318		165		empty_scaffold						scaffold755		359		523		guuguaaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaag

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2318.miRNA:14053		empty_scaffold				ucaaaucgacuaauauuugac		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.626		1		21		366		386		UCAAAUCGACUAAUAUUUGAC		GUAAAAUAUUAGUCGAUUUGC		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2318		165		empty_scaffold						scaffold755		359		523		guuguaaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaag

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2318.miRNA:14054		empty_scaffold				aaucgacuaauauuugacaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		9.084		1		20		61		80		AAUCGACUAAUAUUUGACAU		AUGUAAAAUAUUAGUCGAUU		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2318		165		empty_scaffold						scaffold755		359		523		guuguaaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaag

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2318.miRNA:14056		empty_scaffold				aaaucgacuaauauuugacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		8.449		1		20		365		384		AAAUCGACUAAUAUUUGACA		UGUAAAAUAUUAGUCGAUUU		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2318		165		empty_scaffold						scaffold755		359		523		guuguaaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaag

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2318.miRNA:14056		empty_scaffold				aaaucgacuaauauuugacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		9.092		1		21		61		81		AAAUCGACUAAUAUUUGACAU		AUGUAAAAUAUUAGUCGAUUU		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2318		165		empty_scaffold						scaffold755		359		523		guuguaaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaag

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2318.miRNA:14057		empty_scaffold				acuaauauuugacauacauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.818		1		21		55		75		ACUAAUAUUUGACAUACAUAU		AUAUGCAUGUAAAAUAUUAGU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2318		165		empty_scaffold						scaffold755		359		523		guuguaaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaag

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2319.miRNA:14058		empty_scaffold				caaaucgacuaauauuugaca		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		8.616		1		21		365		385		CAAAUCGACUAAUAUUUGACA		UGUAAAAUAUUAGUCGAUUUG		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2319		160		empty_scaffold						scaffold755		364		523		aaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuuc

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2319.miRNA:14058		empty_scaffold				caaaucgacuaauauuugaca		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		8.81		1		21		62		82		CAAAUCGACUAAUAUUUGACA		UGUAAAAUAUUAGUCGAUUUG		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2319		160		empty_scaffold						scaffold755		364		523		aaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuuc

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2319.miRNA:14059		empty_scaffold				ucaaaucgacuaauauuugac		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.238		1		21		63		83		UCAAAUCGACUAAUAUUUGAC		GUAAAAUAUUAGUCGAUUUGC		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2319		160		empty_scaffold						scaffold755		364		523		aaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuuc

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2319.miRNA:14059		empty_scaffold				ucaaaucgacuaauauuugac		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.626		1		21		366		386		UCAAAUCGACUAAUAUUUGAC		GUAAAAUAUUAGUCGAUUUGC		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2319		160		empty_scaffold						scaffold755		364		523		aaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuuc

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2319.miRNA:14060		empty_scaffold				aaucgacuaauauuugacaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		9.084		1		20		61		80		AAUCGACUAAUAUUUGACAU		AUGUAAAAUAUUAGUCGAUU		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2319		160		empty_scaffold						scaffold755		364		523		aaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuuc

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2319.miRNA:14062		empty_scaffold				aaaucgacuaauauuugacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		8.449		1		20		365		384		AAAUCGACUAAUAUUUGACA		UGUAAAAUAUUAGUCGAUUU		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2319		160		empty_scaffold						scaffold755		364		523		aaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuuc

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2319.miRNA:14062		empty_scaffold				aaaucgacuaauauuugacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		9.092		1		21		61		81		AAAUCGACUAAUAUUUGACAU		AUGUAAAAUAUUAGUCGAUUU		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2319		160		empty_scaffold						scaffold755		364		523		aaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuuc

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2319.miRNA:14063		empty_scaffold				acuaauauuugacauacauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.818		1		21		55		75		ACUAAUAUUUGACAUACAUAU		AUAUGCAUGUAAAAUAUUAGU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2319		160		empty_scaffold						scaffold755		364		523		aaaaauuguggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuuc

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2320.miRNA:14064		empty_scaffold				caaaucgacuaauauuugaca		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		8.616		1		21		365		385		CAAAUCGACUAAUAUUUGACA		UGUAAAAUAUUAGUCGAUUUG		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2320		153		empty_scaffold						scaffold755		371		523		guggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgacc

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2320.miRNA:14064		empty_scaffold				caaaucgacuaauauuugaca		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		8.81		1		21		62		82		CAAAUCGACUAAUAUUUGACA		UGUAAAAUAUUAGUCGAUUUG		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2320		153		empty_scaffold						scaffold755		371		523		guggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgacc

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2320.miRNA:14065		empty_scaffold				ucaaaucgacuaauauuugac		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.238		1		21		63		83		UCAAAUCGACUAAUAUUUGAC		GUAAAAUAUUAGUCGAUUUGC		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2320		153		empty_scaffold						scaffold755		371		523		guggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgacc

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2320.miRNA:14065		empty_scaffold				ucaaaucgacuaauauuugac		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.626		1		21		366		386		UCAAAUCGACUAAUAUUUGAC		GUAAAAUAUUAGUCGAUUUGC		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2320		153		empty_scaffold						scaffold755		371		523		guggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgacc

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2320.miRNA:14066		empty_scaffold				aaucgacuaauauuugacaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		9.084		1		20		61		80		AAUCGACUAAUAUUUGACAU		AUGUAAAAUAUUAGUCGAUU		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2320		153		empty_scaffold						scaffold755		371		523		guggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgacc

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2320.miRNA:14068		empty_scaffold				aaaucgacuaauauuugacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		8.449		1		20		365		384		AAAUCGACUAAUAUUUGACA		UGUAAAAUAUUAGUCGAUUU		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2320		153		empty_scaffold						scaffold755		371		523		guggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgacc

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2320.miRNA:14068		empty_scaffold				aaaucgacuaauauuugacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		9.092		1		21		61		81		AAAUCGACUAAUAUUUGACAU		AUGUAAAAUAUUAGUCGAUUU		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2320		153		empty_scaffold						scaffold755		371		523		guggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgacc

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2320.miRNA:14069		empty_scaffold				acuaauauuugacauacauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.818		1		21		55		75		ACUAAUAUUUGACAUACAUAU		AUAUGCAUGUAAAAUAUUAGU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2320		153		empty_scaffold						scaffold755		371		523		guggauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgacc

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2321.miRNA:14070		empty_scaffold				caaaucgacuaauauuugaca		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		8.616		1		21		365		385		CAAAUCGACUAAUAUUUGACA		UGUAAAAUAUUAGUCGAUUUG		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2321		150		empty_scaffold						scaffold755		374		523		gauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucg

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2321.miRNA:14070		empty_scaffold				caaaucgacuaauauuugaca		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		8.81		1		21		62		82		CAAAUCGACUAAUAUUUGACA		UGUAAAAUAUUAGUCGAUUUG		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2321		150		empty_scaffold						scaffold755		374		523		gauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucg

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2321.miRNA:14071		empty_scaffold				ucaaaucgacuaauauuugac		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.238		1		21		63		83		UCAAAUCGACUAAUAUUUGAC		GUAAAAUAUUAGUCGAUUUGC		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2321		150		empty_scaffold						scaffold755		374		523		gauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucg

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2321.miRNA:14071		empty_scaffold				ucaaaucgacuaauauuugac		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.626		1		21		366		386		UCAAAUCGACUAAUAUUUGAC		GUAAAAUAUUAGUCGAUUUGC		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2321		150		empty_scaffold						scaffold755		374		523		gauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucg

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2321.miRNA:14072		empty_scaffold				aaucgacuaauauuugacaua		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		9.084		1		20		61		80		AAUCGACUAAUAUUUGACAU		AUGUAAAAUAUUAGUCGAUU		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2321		150		empty_scaffold						scaffold755		374		523		gauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucg

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2321.miRNA:14074		empty_scaffold				aaaucgacuaauauuugacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		8.449		1		20		365		384		AAAUCGACUAAUAUUUGACA		UGUAAAAUAUUAGUCGAUUU		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2321		150		empty_scaffold						scaffold755		374		523		gauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucg

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2321.miRNA:14074		empty_scaffold				aaaucgacuaauauuugacau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		1		9.092		1		21		61		81		AAAUCGACUAAUAUUUGACAU		AUGUAAAAUAUUAGUCGAUUU		Cleavage		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2321		150		empty_scaffold						scaffold755		374		523		gauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucg

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2321.miRNA:14075		empty_scaffold				acuaauauuugacauacauau		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		8.818		1		21		55		75		ACUAAUAUUUGACAUACAUAU		AUAUGCAUGUAAAAUAUUAGU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2321		150		empty_scaffold						scaffold755		374		523		gauuuccaaaggggugaaccuauagaaauugaucauuuucacaaucaaauuucaaacauuucaaaucgacuaauauuugacauacauauuggaaaugacuaaaauauaaaguuucauuaucguaaccccuauaaauaaaugaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucg

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2322.miRNA:14076		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2322		478		empty_scaffold						scaffold755		512		989		augaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaau

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2323.miRNA:14082		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2323		478		empty_scaffold						scaffold755		512		989		augaucaaacguauuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaau

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2324.miRNA:14088		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2324		475		empty_scaffold						scaffold755		524		998		auuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaaaaaa

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2325.miRNA:14094		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2325		475		empty_scaffold						scaffold755		524		998		auuuuuaaauaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaaaaaa

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2326.miRNA:14100		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2326		457		empty_scaffold						scaffold755		533		989		uaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaau

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2327.miRNA:14106		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2327		457		empty_scaffold						scaffold755		533		989		uaaauuuuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaau

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2328.miRNA:14112		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2328		451		empty_scaffold						scaffold755		539		989		uuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaau

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2329.miRNA:14118		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2329		451		empty_scaffold						scaffold755		539		989		uuacugaguguuauuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaau

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2330.miRNA:14124		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2330		446		empty_scaffold						scaffold755		551		996		auuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaaaa

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2331.miRNA:14130		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2331		446		empty_scaffold						scaffold755		551		996		auuuuagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaaaa

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2332.miRNA:14136		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2332		442		empty_scaffold						scaffold755		555		996		uagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaaaa

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2333.miRNA:14142		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2333		442		empty_scaffold						scaffold755		555		996		uagcauguuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaaaa

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2334.miRNA:14148		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2334		436		empty_scaffold						scaffold755		561		996		guuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaaaa

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2335.miRNA:14154		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2335		436		empty_scaffold						scaffold755		561		996		guuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaaaa

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2336.miRNA:14160		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2336		436		empty_scaffold						scaffold755		561		996		guuaaaaaauguuuuaaacuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaaaa

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2338.miRNA:14170		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2338		418		empty_scaffold						scaffold755		579		996		cuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaaaa

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2339.miRNA:14176		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2339		418		empty_scaffold						scaffold755		579		996		cuuuauuuggcuauuauuuaaagggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaaaa

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2341.miRNA:14186		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2341		386		empty_scaffold						scaffold755		602		987		ggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagcca

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2342.miRNA:14192		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2342		386		empty_scaffold						scaffold755		602		987		ggcuuaacagggugaaucuucauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagcca

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2343.miRNA:14198		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2343		371		empty_scaffold						scaffold755		622		992		cauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuau

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2344.miRNA:14204		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2344		371		empty_scaffold						scaffold755		622		992		cauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuau

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2345.miRNA:14210		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2345		371		empty_scaffold						scaffold755		622		992		cauuuuuuggucuuucccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuau

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2346.miRNA:14216		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2346		358		empty_scaffold						scaffold755		637		994		cccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaa

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2347.miRNA:14222		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2347		358		empty_scaffold						scaffold755		637		994		cccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaa

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2348.miRNA:14228		empty_scaffold				aaauauuagccaauuuaaaaa		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		unknown		n/a		unknown		2		11.149		1		20		474		493		AAAUAUUAGCCAAUUUAAAA		UUUCAAAUUGUCUAAUAUUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2348		358		empty_scaffold						scaffold755		637		994		cccaacaugcauauuaaauauuagccaauuuaaaaaguuucaauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauuagccaauuauaa

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2349.miRNA:14236		empty_scaffold				aauaaugaucaaacguaguug		LUSTC1NG-RP-052_H10_27FEB2007_066		unknown		n/a		unknown		2		9.67		1		21		13		33		AAUAAUGAUCAAACGUAGUUG		UAACUGCGUUUUAUUAUUAUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2349		307		empty_scaffold						scaffold755		677		983		caauuuugaugucaaaauugucgauuucuaaugggguuaaccuauggaaaucgaccauuuucacaagauaguuucaaaauuuuuaaaucgacaaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauua

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2351.miRNA:14246		empty_scaffold				aauaaugaucaaacguaguug		LUSTC1NG-RP-052_H10_27FEB2007_066		unknown		n/a		unknown		2		9.67		1		21		13		33		AAUAAUGAUCAAACGUAGUUG		UAACUGCGUUUUAUUAUUAUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2351		215		empty_scaffold						scaffold755		769		983		aaauauuugacaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugccuaauauua

		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2352.miRNA:14252		empty_scaffold				aauaaugaucaaacguaguug		LUSTC1NG-RP-052_H10_27FEB2007_066		unknown		n/a		unknown		2		9.67		1		21		13		33		AAUAAUGAUCAAACGUAGUUG		UAACUGCGUUUUAUUAUUAUU		Translation		scaffold755.Lu0910.pre-miRNA:2352		197		empty_scaffold						scaffold755		778		974		acaugcauguuggaaauagcuaaaaaauauuauuugguuacaguaagcccuauaaauaaugaucaaacguaguugaaaacuaauuuuacucgguguuguuuuagaauguugaaaaauguugucaacuucauuuggcuauuauuugaaggguuuaacaugguggaacaugaaugugaagccauucccaacguccaugc
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>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.390.0	is_MIRNA
	VAL:	1.37	MeanVal:	10.684466	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaugaucgauu---ccuuguucguagc-ggaa-gaguugguaac-agcac--ggagaagcuggagauuaucgaagaa
            ++++++++---|||++++-+++++---|+++-|+++-++++++-|++++-||++++++++++--++-----++++++
            ++++++++------++++|+++++----+++--+++|++++++--++++---++++++++++--++-||||++++++
    REV:    auacuaguagauuuggag-aggcaauacccuagcuc-gucguucuucgucuuccucuucgacuccuu----cuucuu
                                                         *********************	46:::66	40--58	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:1.miRNA:1	agcac--ggagaagcuggaga
                                                          *********************	47:::67	41--59	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:1.miRNA:2	gcac--ggagaagcuggagau
                                                           *********************	48:::68	42--60	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:1.miRNA:3	cac--ggagaagcuggagauu
                                                     *********************	42:::62	37--54	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:1.miRNA:4	aac-agcac--ggagaagcug
                                                                    *********************	57:::77	49--69	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:1.miRNA:5	aagcuggagauuaucgaagaa
                                                        *********************	45:::65	40--57	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:1.miRNA:6	-agcac--ggagaagcuggag
>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:1
	aacuccucgauguacuugguugcgucgacuaugaucgauuccuuguucguagcggaagaguugguaacagcacggagaagcuggagauuaucgaagaaagauuccuucuucuuccucagcuucuccuucugcuucuugcugcucgaucccauaacggagagguuuagaugaucauauaagagua
	.((((.((((((((......)))))))).((((((((...((((.(((((...(((.(((.((((((.((((.((((((((((..((.....((((((.......)))))).))..))))))))))...))))..)))))))))..)))....)))))))))......))))))))...)))).

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.395.0	is_MIRNA
	VAL:	1.37	MeanVal:	10.684466	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaugaucgauu---ccuuguucguagc-ggaa-gaguugguaac-agcac--ggagaagcuggagauuaucgaagaa
            ++++++++---|||++++-+++++---|+++-|+++-++++++-|++++-||++++++++++--++-----++++++
            ++++++++------++++|+++++----+++--+++|++++++--++++---++++++++++--++-||||++++++
    REV:    auacuaguagauuuggag-aggcaauacccuagcuc-gucguucuucgucuuccucuucgacuccuu----cuucuu
                                                         *********************	46:::66	40--58	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:2.miRNA:7	agcac--ggagaagcuggaga
                                                          *********************	47:::67	41--59	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:2.miRNA:8	gcac--ggagaagcuggagau
                                                           *********************	48:::68	42--60	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:2.miRNA:9	cac--ggagaagcuggagauu
                                                     *********************	42:::62	37--54	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:2.miRNA:10	aac-agcac--ggagaagcug
                                                                    *********************	57:::77	49--69	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:2.miRNA:11	aagcuggagauuaucgaagaa
                                                        *********************	45:::65	40--57	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:2.miRNA:12	-agcac--ggagaagcuggag
>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:2
	cucgauguacuugguugcgucgacuaugaucgauuccuuguucguagcggaagaguugguaacagcacggagaagcuggagauuaucgaagaaagauuccuucuucuuccucagcuucuccuucugcuucuugcugcucgaucccauaacggagagguuuagaugaucauau
	.((((((((......)))))))).((((((((...((((.(((((...(((.(((.((((((.((((.((((((((((..((.....((((((.......)))))).))..))))))))))...))))..)))))))))..)))....)))))))))......)))))))).

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.409.0	is_MIRNA
	VAL:	1.23	MeanVal:	9.6186	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcgucgacuaugaucgauu---ccuuguucguagc-ggaa-gaguugguaac-agcac--ggagaagcuggagauuaucgaagaa
            +++-++---++++++++---|||++++-+++++---|+++-|+++-++++++-|++++-||++++++++++--++-----++++++
            +++|++---++++++++------++++|+++++----+++--+++|++++++--++++---++++++++++--++-||||++++++
    REV:    aug-agaauauacuaguagauuuggag-aggcaauacccuagcuc-gucguucuucgucuuccucuucgacuccuu----cuucuu
                                                                  *********************	55:::75	49--67	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:3.miRNA:13	agcac--ggagaagcuggaga
                                                                   *********************	56:::76	50--68	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:3.miRNA:14	gcac--ggagaagcuggagau
                                                                    *********************	57:::77	51--69	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:3.miRNA:15	cac--ggagaagcuggagauu
                                                              *********************	51:::71	46--63	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:3.miRNA:16	aac-agcac--ggagaagcug
                                                                             *********************	66:::86	58--78	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:3.miRNA:17	aagcuggagauuaucgaagaa
                                                                 *********************	54:::74	49--66	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:3.miRNA:18	-agcac--ggagaagcuggag
>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:3
	uugcgucgacuaugaucgauuccuuguucguagcggaagaguugguaacagcacggagaagcuggagauuaucgaagaaagauuccuucuucuuccucagcuucuccuucugcuucuugcugcucgaucccauaacggagagguuuagaugaucauauaagaguac
	.(((.((...((((((((...((((.(((((...(((.(((.((((((.((((.((((((((((..((.....((((((.......)))))).))..))))))))))...))))..)))))))))..)))....)))))))))......))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.413.0	is_MIRNA
	VAL:	1.38	MeanVal:	10.805676	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgacuaugaucgauu---ccuuguucguagc-ggaa-gaguugguaac-agcac--ggagaagcuggagauuaucgaagaa
            ++---++++++++---|||++++-+++++---|+++-|+++-++++++-|++++-||++++++++++--++-----++++++
            ++---++++++++------++++|+++++----+++--+++|++++++--++++---++++++++++--++-||||++++++
    REV:    agaauauacuaguagauuuggag-aggcaauacccuagcuc-gucguucuucgucuuccucuucgacuccuu----cuucuu
                                                              *********************	51:::71	45--63	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:4.miRNA:19	agcac--ggagaagcuggaga
                                                               *********************	52:::72	46--64	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:4.miRNA:20	gcac--ggagaagcuggagau
                                                                *********************	53:::73	47--65	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:4.miRNA:21	cac--ggagaagcuggagauu
                                                          *********************	47:::67	42--59	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:4.miRNA:22	aac-agcac--ggagaagcug
                                                                         *********************	62:::82	54--74	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:4.miRNA:23	aagcuggagauuaucgaagaa
                                                             *********************	50:::70	45--62	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:4.miRNA:24	-agcac--ggagaagcuggag
>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:4
	gucgacuaugaucgauuccuuguucguagcggaagaguugguaacagcacggagaagcuggagauuaucgaagaaagauuccuucuucuuccucagcuucuccuucugcuucuugcugcucgaucccauaacggagagguuuagaugaucauauaagag
	.((...((((((((...((((.(((((...(((.(((.((((((.((((.((((((((((..((.....((((((.......)))))).))..))))))))))...))))..)))))))))..)))....)))))))))......))))))))...)).

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.418.0	is_MIRNA
	VAL:	1.37	MeanVal:	10.684466	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaugaucgauu---ccuuguucguagc-ggaa-gaguugguaac-agcac--ggagaagcuggagauuaucgaagaa
            ++++++++---|||++++-+++++---|+++-|+++-++++++-|++++-||++++++++++--++-----++++++
            ++++++++------++++|+++++----+++--+++|++++++--++++---++++++++++--++-||||++++++
    REV:    auacuaguagauuuggag-aggcaauacccuagcuc-gucguucuucgucuuccucuucgacuccuu----cuucuu
                                                         *********************	46:::66	40--58	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:5.miRNA:25	agcac--ggagaagcuggaga
                                                          *********************	47:::67	41--59	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:5.miRNA:26	gcac--ggagaagcuggagau
                                                           *********************	48:::68	42--60	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:5.miRNA:27	cac--ggagaagcuggagauu
                                                     *********************	42:::62	37--54	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:5.miRNA:28	aac-agcac--ggagaagcug
                                                                    *********************	57:::77	49--69	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:5.miRNA:29	aagcuggagauuaucgaagaa
                                                        *********************	45:::65	40--57	>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:5.miRNA:30	-agcac--ggagaagcuggag
>>03-LUSBE1NG-RP-016-G12-20OCT2006-084--.Lu0910.pre-miRNA:5
	cuaugaucgauuccuuguucguagcggaagaguugguaacagcacggagaagcuggagauuaucgaagaaagauuccuucuucuuccucagcuucuccuucugcuucuugcugcucgaucccauaacggagagguuuagaugaucauau
	.((((((((...((((.(((((...(((.(((.((((((.((((.((((((((((..((.....((((((.......)))))).))..))))))))))...))))..)))))))))..)))....)))))))))......)))))))).

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-106-D08-20FEB2007-058--.0	is_MIRNA
	VAL:	8.13	MeanVal:	83.3489	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucuugaguuuuag-uccaccucugcauuuucuuuu----uugguuauau
            ++++++-++++++--|+++++++++---++++-+++-||||+++++--+++
            ++++++-++++++---+++++++++---++++-+++-----+++++--+++
    REV:    agagaaauuaaaagaaagguggaggaaaaaaaaaaauguuuagucggcaua
                            *********************	17:::37	16--36	>>03-LUSBE1NG-RP-106-D08-20FEB2007-058--.Lu0910.pre-miRNA:6.miRNA:31	uccaccucugcauuuucuuuu
                           *********************	16:::36	16--35	>>03-LUSBE1NG-RP-106-D08-20FEB2007-058--.Lu0910.pre-miRNA:6.miRNA:32	-uccaccucugcauuuucuuu
                             *********************	18:::38	17--36	>>03-LUSBE1NG-RP-106-D08-20FEB2007-058--.Lu0910.pre-miRNA:6.miRNA:33	ccaccucugcauuuucuuuu-
                              *********************	19:::39	18--36	>>03-LUSBE1NG-RP-106-D08-20FEB2007-058--.Lu0910.pre-miRNA:6.miRNA:34	caccucugcauuuucuuuu--
                               *********************	20:::40	19--36	>>03-LUSBE1NG-RP-106-D08-20FEB2007-058--.Lu0910.pre-miRNA:6.miRNA:35	accucugcauuuucuuuu---
>>03-LUSBE1NG-RP-106-D08-20FEB2007-058--.Lu0910.pre-miRNA:6
	gucuuucuugaguuuuaguccaccucugcauuuucuuuuuugguuauauuuaauauauacggcugauuuguaaaaaaaaaaaggagguggaaagaaaauuaaagagaauauuaaaauagagauacuguaagaaacuaguguuuuggcccgguaucuugacuggauuuguauaacuuuauuucucauagauuaaaugcauugugcauguagugacaugaccauuuuugguaaaauaauauuuacaaauuuaauaaugc
	...((((((.((((((..(((((((((...((((.(((.(((((..(((.......)))..))))).....))).))))...)))))))))...)))))).)))))).(((((.....(((((((((...(((((....)))))....)))))))))...((((((((((.....((((((.......((((.((((.....)))).))))......((((....)))).))))))....)))))))))).))))).

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-106-D08-20FEB2007-058--.1	is_MIRNA
	VAL:	8.13	MeanVal:	83.3489	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucuugaguuuuag-uccaccucugcauuuucuuuu----uugguuauau
            ++++++-++++++--|+++++++++---++++-+++-||||+++++--+++
            ++++++-++++++---+++++++++---++++-+++-----+++++--+++
    REV:    agagaaauuaaaagaaagguggaggaaaaaaaaaaauguuuagucggcaua
                            *********************	17:::37	16--36	>>03-LUSBE1NG-RP-106-D08-20FEB2007-058--.Lu0910.pre-miRNA:7.miRNA:36	uccaccucugcauuuucuuuu
                           *********************	16:::36	16--35	>>03-LUSBE1NG-RP-106-D08-20FEB2007-058--.Lu0910.pre-miRNA:7.miRNA:37	-uccaccucugcauuuucuuu
                             *********************	18:::38	17--36	>>03-LUSBE1NG-RP-106-D08-20FEB2007-058--.Lu0910.pre-miRNA:7.miRNA:38	ccaccucugcauuuucuuuu-
                              *********************	19:::39	18--36	>>03-LUSBE1NG-RP-106-D08-20FEB2007-058--.Lu0910.pre-miRNA:7.miRNA:39	caccucugcauuuucuuuu--
                               *********************	20:::40	19--36	>>03-LUSBE1NG-RP-106-D08-20FEB2007-058--.Lu0910.pre-miRNA:7.miRNA:40	accucugcauuuucuuuu---
>>03-LUSBE1NG-RP-106-D08-20FEB2007-058--.Lu0910.pre-miRNA:7
	gucuuucuugaguuuuaguccaccucugcauuuucuuuuuugguuauauuuaauauauacggcugauuuguaaaaaaaaaaaggagguggaaagaaaauuaaagagaauauuaaaauagagauacuguaagaaacuaguguuuuggcccgguaucuugacuggauuuguauaacuuuauuucucauagauuaaaugcauugugcauguagugacaugaccauuuuugguaaaauaauauuuacaaauuuaauaaugc
	...((((((.((((((..(((((((((...((((.(((.(((((..(((.......)))..))))).....))).))))...)))))))))...)))))).))))))...........(((((((((...(((((....)))))....)))))))))...((((((((((.....((((((.......((((.((((.....)))).))))......((((....)))).))))))....)))))))))).......

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.339.0	is_MIRNA
	VAL:	1.47	MeanVal:	15.2588205	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agccgugaugaaugaaaugagggugga--aguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucug-gaa
            +++++++------------++++++--||++++++++++++++----+++++-++++--+++++++-++--|+++
            +++++++-------|||||++++++----++++++++++++++----+++++-++++--+++++++|++---+++
    REV:    uuggcaugucauca-----uccuacaaugucaacuccccuuacgacagaccaagcucugguaagua-aguaacuu
                                                         *********************	46:::66	44--64	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:8.miRNA:41	gccugguccgaggucguucau
                                                          *********************	47:::67	45--65	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:8.miRNA:42	ccugguccgaggucguucaua
                                               *********************	36:::56	34--54	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:8.miRNA:43	gggggaugaagccugguccga
                                                *********************	37:::57	35--55	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:8.miRNA:44	ggggaugaagccugguccgag
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:8.miRNA:45	gggaugaagccugguccgagg
                                                        *********************	45:::65	43--63	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:8.miRNA:46	agccugguccgaggucguuca
>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:8
	acucuccaaauauauaacgaaaauuacaaaaauaauggucuccguuaucugcaaagaauaagacaaaacaaucugaauuccggcagcccaacaaucaaucauaacagaaaacagagagagccgugaugaaugaaaugaggguggaaguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucuggaaggaagaauauaauucaaugaaugaauggucucgaaccagacagcauuccccucaacuguaacauccuacuacuguacgguug
	.(((((.........................(((((((...)))))))((((...((((.(((........)))..))))..))))...........................)))))(((((((............((((((..((((((((((((((....(((((.((((..(((((((.((..(((............)))...)))))))))..)))).)))))....))))))))))))))....)))))).......))))))).

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.369.0	is_MIRNA
	VAL:	4.64	MeanVal:	48.272301	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggugga--aguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucug-gaa
            ++++++--||++++++++++++++----+++++-++++--+++++++-++--|+++
            ++++++----++++++++++++++----+++++-++++--+++++++|++---+++
    REV:    uccuacaaugucaacuccccuuacgacagaccaagcucugguaagua-aguaacuu
                                      *********************	27:::47	25--45	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:9.miRNA:47	gccugguccgaggucguucau
                                       *********************	28:::48	26--46	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:9.miRNA:48	ccugguccgaggucguucaua
                            *********************	17:::37	15--35	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:9.miRNA:49	gggggaugaagccugguccga
                             *********************	18:::38	16--36	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:9.miRNA:50	ggggaugaagccugguccgag
                              *********************	19:::39	17--37	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:9.miRNA:51	gggaugaagccugguccgagg
                                     *********************	26:::46	24--44	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:9.miRNA:52	agccugguccgaggucguuca
>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:9
	aauaauggucuccguuaucugcaaagaauaagacaaaacaaucugaauuccggcagcccaacaaucaaucauaacagaaaacagagagagccgugaugaaugaaaugaggguggaaguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucuggaaggaagaauauaauucaaugaaugaauggucucgaaccagacagcauuccccucaacuguaacauccuacuacuguacgguugaggaaaacaga
	.(((((((...))))))).......................((((..((((..(((((..(((.(((.((((.((.................)).)))).)))....((((((..((((((((((((((....(((((.((((..(((((((.((..(((............)))...)))))))))..)))).)))))....))))))))))))))....)))))).....)))..))))).))))..))))

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.376.0	is_MIRNA
	VAL:	4.64	MeanVal:	48.272301	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggugga--aguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucug-gaa
            ++++++--||++++++++++++++----+++++-++++--+++++++-++--|+++
            ++++++----++++++++++++++----+++++-++++--+++++++|++---+++
    REV:    uccuacaaugucaacuccccuuacgacagaccaagcucugguaagua-aguaacuu
                                      *********************	27:::47	25--45	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:10.miRNA:53	gccugguccgaggucguucau
                                       *********************	28:::48	26--46	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:10.miRNA:54	ccugguccgaggucguucaua
                            *********************	17:::37	15--35	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:10.miRNA:55	gggggaugaagccugguccga
                             *********************	18:::38	16--36	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:10.miRNA:56	ggggaugaagccugguccgag
                              *********************	19:::39	17--37	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:10.miRNA:57	gggaugaagccugguccgagg
                                     *********************	26:::46	24--44	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:10.miRNA:58	agccugguccgaggucguuca
>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:10
	gucuccguuaucugcaaagaauaagacaaaacaaucugaauuccggcagcccaacaaucaaucauaacagaaaacagagagagccgugaugaaugaaaugaggguggaaguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucuggaaggaagaauauaauucaaugaaugaauggucucgaaccagacagcauuccccucaacuguaacauccuacuacuguacgguugaggaaaacaga
	((((......(((....)))...)))).......((((..((((..(((((..(((.(((.((((.((.................)).)))).)))....((((((..((((((((((((((....(((((.((((..(((((((.((..(((............)))...)))))))))..)))).)))))....))))))))))))))....)))))).....)))..))))).))))..))))

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.381.0	is_MIRNA
	VAL:	4.64	MeanVal:	48.272301	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggugga--aguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucug-gaa
            ++++++--||++++++++++++++----+++++-++++--+++++++-++--|+++
            ++++++----++++++++++++++----+++++-++++--+++++++|++---+++
    REV:    uccuacaaugucaacuccccuuacgacagaccaagcucugguaagua-aguaacuu
                                      *********************	27:::47	25--45	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:11.miRNA:59	gccugguccgaggucguucau
                                       *********************	28:::48	26--46	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:11.miRNA:60	ccugguccgaggucguucaua
                            *********************	17:::37	15--35	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:11.miRNA:61	gggggaugaagccugguccga
                             *********************	18:::38	16--36	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:11.miRNA:62	ggggaugaagccugguccgag
                              *********************	19:::39	17--37	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:11.miRNA:63	gggaugaagccugguccgagg
                                     *********************	26:::46	24--44	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:11.miRNA:64	agccugguccgaggucguuca
>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:11
	cguuaucugcaaagaauaagacaaaacaaucugaauuccggcagcccaacaaucaaucauaacagaaaacagagagagccgugaugaaugaaaugaggguggaaguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucuggaaggaagaauauaauucaaugaaugaauggucucgaaccagacagcauuccccucaacuguaacauccuacuacuguacgguugaggaaaacaga
	.(((.(((....)))....))).......((((..((((..(((((..(((.(((.((((.((.................)).)))).)))....((((((..((((((((((((((....(((((.((((..(((((((.((..(((............)))...)))))))))..)))).)))))....))))))))))))))....)))))).....)))..))))).))))..))))

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.385.0	is_MIRNA
	VAL:	4.64	MeanVal:	48.272301	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggugga--aguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucug-gaa
            ++++++--||++++++++++++++----+++++-++++--+++++++-++--|+++
            ++++++----++++++++++++++----+++++-++++--+++++++|++---+++
    REV:    uccuacaaugucaacuccccuuacgacagaccaagcucugguaagua-aguaacuu
                                      *********************	27:::47	25--45	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:12.miRNA:65	gccugguccgaggucguucau
                                       *********************	28:::48	26--46	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:12.miRNA:66	ccugguccgaggucguucaua
                            *********************	17:::37	15--35	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:12.miRNA:67	gggggaugaagccugguccga
                             *********************	18:::38	16--36	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:12.miRNA:68	ggggaugaagccugguccgag
                              *********************	19:::39	17--37	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:12.miRNA:69	gggaugaagccugguccgagg
                                     *********************	26:::46	24--44	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:12.miRNA:70	agccugguccgaggucguuca
>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:12
	aucugcaaagaauaagacaaaacaaucugaauuccggcagcccaacaaucaaucauaacagaaaacagagagagccgugaugaaugaaaugaggguggaaguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucuggaaggaagaauauaauucaaugaaugaauggucucgaaccagacagcauuccccucaacuguaacauccuacuacuguacgguugaggaaaacaga
	.(((....)))..............((((..((((..(((((..(((.(((.((((.((.................)).)))).)))....((((((..((((((((((((((....(((((.((((..(((((((.((..(((............)))...)))))))))..)))).)))))....))))))))))))))....)))))).....)))..))))).))))..))))

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.409.0	is_MIRNA
	VAL:	4.64	MeanVal:	48.272301	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggugga--aguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucug-gaa
            ++++++--||++++++++++++++----+++++-++++--+++++++-++--|+++
            ++++++----++++++++++++++----+++++-++++--+++++++|++---+++
    REV:    uccuacaaugucaacuccccuuacgacagaccaagcucugguaagua-aguaacuu
                                      *********************	27:::47	25--45	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:13.miRNA:71	gccugguccgaggucguucau
                                       *********************	28:::48	26--46	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:13.miRNA:72	ccugguccgaggucguucaua
                            *********************	17:::37	15--35	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:13.miRNA:73	gggggaugaagccugguccga
                             *********************	18:::38	16--36	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:13.miRNA:74	ggggaugaagccugguccgag
                              *********************	19:::39	17--37	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:13.miRNA:75	gggaugaagccugguccgagg
                                     *********************	26:::46	24--44	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:13.miRNA:76	agccugguccgaggucguuca
>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:13
	aucugaauuccggcagcccaacaaucaaucauaacagaaaacagagagagccgugaugaaugaaaugaggguggaaguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucuggaaggaagaauauaauucaaugaaugaauggucucgaaccagacagcauuccccucaacuguaacauccuacuacuguacgguugaggaaaacaga
	.((((..((((..(((((..(((.(((.((((.((.................)).)))).)))....((((((..((((((((((((((....(((((.((((..(((((((.((..(((............)))...)))))))))..)))).)))))....))))))))))))))....)))))).....)))..))))).))))..))))

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.415.0	is_MIRNA
	VAL:	4.64	MeanVal:	48.272301	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggugga--aguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucug-gaa
            ++++++--||++++++++++++++----+++++-++++--+++++++-++--|+++
            ++++++----++++++++++++++----+++++-++++--+++++++|++---+++
    REV:    uccuacaaugucaacuccccuuacgacagaccaagcucugguaagua-aguaacuu
                                      *********************	27:::47	25--45	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:14.miRNA:77	gccugguccgaggucguucau
                                       *********************	28:::48	26--46	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:14.miRNA:78	ccugguccgaggucguucaua
                            *********************	17:::37	15--35	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:14.miRNA:79	gggggaugaagccugguccga
                             *********************	18:::38	16--36	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:14.miRNA:80	ggggaugaagccugguccgag
                              *********************	19:::39	17--37	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:14.miRNA:81	gggaugaagccugguccgagg
                                     *********************	26:::46	24--44	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:14.miRNA:82	agccugguccgaggucguuca
>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:14
	auuccggcagcccaacaaucaaucauaacagaaaacagagagagccgugaugaaugaaaugaggguggaaguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucuggaaggaagaauauaauucaaugaaugaauggucucgaaccagacagcauuccccucaacuguaacauccuacuacuguacgguugaggaaa
	.((((..(((((..(((.(((.((((.((.................)).)))).)))....((((((..((((((((((((((....(((((.((((..(((((((.((..(((............)))...)))))))))..)))).)))))....))))))))))))))....)))))).....)))..))))).)))).

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.421.0	is_MIRNA
	VAL:	4.64	MeanVal:	48.272301	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggugga--aguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucug-gaa
            ++++++--||++++++++++++++----+++++-++++--+++++++-++--|+++
            ++++++----++++++++++++++----+++++-++++--+++++++|++---+++
    REV:    uccuacaaugucaacuccccuuacgacagaccaagcucugguaagua-aguaacuu
                                      *********************	27:::47	25--45	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:15.miRNA:83	gccugguccgaggucguucau
                                       *********************	28:::48	26--46	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:15.miRNA:84	ccugguccgaggucguucaua
                            *********************	17:::37	15--35	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:15.miRNA:85	gggggaugaagccugguccga
                             *********************	18:::38	16--36	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:15.miRNA:86	ggggaugaagccugguccgag
                              *********************	19:::39	17--37	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:15.miRNA:87	gggaugaagccugguccgagg
                                     *********************	26:::46	24--44	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:15.miRNA:88	agccugguccgaggucguuca
>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:15
	gcagcccaacaaucaaucauaacagaaaacagagagagccgugaugaaugaaaugaggguggaaguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucuggaaggaagaauauaauucaaugaaugaauggucucgaaccagacagcauuccccucaacuguaacauccuacuacuguacgguuga
	.(((((..(((.(((.((((.((.................)).)))).)))....((((((..((((((((((((((....(((((.((((..(((((((.((..(((............)))...)))))))))..)))).)))))....))))))))))))))....)))))).....)))..))))).

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.424.0	is_MIRNA
	VAL:	4.64	MeanVal:	48.272301	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggugga--aguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucug-gaa
            ++++++--||++++++++++++++----+++++-++++--+++++++-++--|+++
            ++++++----++++++++++++++----+++++-++++--+++++++|++---+++
    REV:    uccuacaaugucaacuccccuuacgacagaccaagcucugguaagua-aguaacuu
                                      *********************	27:::47	25--45	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:16.miRNA:89	gccugguccgaggucguucau
                                       *********************	28:::48	26--46	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:16.miRNA:90	ccugguccgaggucguucaua
                            *********************	17:::37	15--35	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:16.miRNA:91	gggggaugaagccugguccga
                             *********************	18:::38	16--36	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:16.miRNA:92	ggggaugaagccugguccgag
                              *********************	19:::39	17--37	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:16.miRNA:93	gggaugaagccugguccgagg
                                     *********************	26:::46	24--44	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:16.miRNA:94	agccugguccgaggucguuca
>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:16
	gcccaacaaucaaucauaacagaaaacagagagagccgugaugaaugaaaugaggguggaaguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucuggaaggaagaauauaauucaaugaaugaauggucucgaaccagacagcauuccccucaacuguaacauccuacuacuguacgguugagga
	.((((((..(((.((((.((.................)).)))).)))....((((((..((((((((((((((....(((((.((((..(((((((.((..(((............)))...)))))))))..)))).)))))....))))))))))))))....))))))...........)))).)).

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.432.0	is_MIRNA
	VAL:	4.64	MeanVal:	48.272301	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggugga--aguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucug-gaa
            ++++++--||++++++++++++++----+++++-++++--+++++++-++--|+++
            ++++++----++++++++++++++----+++++-++++--+++++++|++---+++
    REV:    uccuacaaugucaacuccccuuacgacagaccaagcucugguaagua-aguaacuu
                                      *********************	27:::47	25--45	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:17.miRNA:95	gccugguccgaggucguucau
                                       *********************	28:::48	26--46	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:17.miRNA:96	ccugguccgaggucguucaua
                            *********************	17:::37	15--35	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:17.miRNA:97	gggggaugaagccugguccga
                             *********************	18:::38	16--36	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:17.miRNA:98	ggggaugaagccugguccgag
                              *********************	19:::39	17--37	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:17.miRNA:99	gggaugaagccugguccgagg
                                     *********************	26:::46	24--44	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:17.miRNA:100	agccugguccgaggucguuca
>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:17
	aucaaucauaacagaaaacagagagagccgugaugaaugaaaugaggguggaaguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucuggaaggaagaauauaauucaaugaaugaauggucucgaaccagacagcauuccccucaacuguaacauccuacuacuguacgguugag
	.((((((...((((..............(((.....))).....((((((..((((((((((((((....(((((.((((..(((((((.((..(((............)))...)))))))))..)))).)))))....))))))))))))))....))))))....))))..)))))).

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.456.0	is_MIRNA
	VAL:	1.47	MeanVal:	15.2588205	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agccgugaugaaugaaaugagggugga--aguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucug-gaa
            +++++++------------++++++--||++++++++++++++----+++++-++++--+++++++-++--|+++
            +++++++-------|||||++++++----++++++++++++++----+++++-++++--+++++++|++---+++
    REV:    uuggcaugucauca-----uccuacaaugucaacuccccuuacgacagaccaagcucugguaagua-aguaacuu
                                                         *********************	46:::66	44--64	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:18.miRNA:101	gccugguccgaggucguucau
                                                          *********************	47:::67	45--65	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:18.miRNA:102	ccugguccgaggucguucaua
                                               *********************	36:::56	34--54	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:18.miRNA:103	gggggaugaagccugguccga
                                                *********************	37:::57	35--55	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:18.miRNA:104	ggggaugaagccugguccgag
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:18.miRNA:105	gggaugaagccugguccgagg
                                                        *********************	45:::65	43--63	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:18.miRNA:106	agccugguccgaggucguuca
>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:18
	gagccgugaugaaugaaaugaggguggaaguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucuggaaggaagaauauaauucaaugaaugaauggucucgaaccagacagcauuccccucaacuguaacauccuacuacuguacgguug
	.(((((((............((((((..((((((((((((((....(((((.((((..(((((((.((..(((............)))...)))))))))..)))).)))))....))))))))))))))....)))))).......))))))).

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.475.0	is_MIRNA
	VAL:	4.64	MeanVal:	48.272301	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggugga--aguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucug-gaa
            ++++++--||++++++++++++++----+++++-++++--+++++++-++--|+++
            ++++++----++++++++++++++----+++++-++++--+++++++|++---+++
    REV:    uccuacaaugucaacuccccuuacgacagaccaagcucugguaagua-aguaacuu
                                      *********************	27:::47	25--45	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:19.miRNA:107	gccugguccgaggucguucau
                                       *********************	28:::48	26--46	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:19.miRNA:108	ccugguccgaggucguucaua
                            *********************	17:::37	15--35	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:19.miRNA:109	gggggaugaagccugguccga
                             *********************	18:::38	16--36	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:19.miRNA:110	ggggaugaagccugguccgag
                              *********************	19:::39	17--37	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:19.miRNA:111	gggaugaagccugguccgagg
                                     *********************	26:::46	24--44	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:19.miRNA:112	agccugguccgaggucguuca
>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:19
	gaggguggaaguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucuggaaggaagaauauaauucaaugaaugaauggucucgaaccagacagcauuccccucaacuguaacauccuacuacuguacgguugaggaaaacaga
	.((((((..((((((((((((((....(((((.((((..(((((((.((..(((............)))...)))))))))..)))).)))))....))))))))))))))....))))))....((((.............)))).

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.479.0	is_MIRNA
	VAL:	19.32	MeanVal:	200.796057	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggaaguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucug-gaa
            ++---++++++++++++++----+++++-++++--+++++++-++--|+++
            ++---++++++++++++++----+++++-++++--+++++++|++---+++
    REV:    caaugucaacuccccuuacgacagaccaagcucugguaagua-aguaacuu
                                 *********************	22:::42	22--42	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:20.miRNA:113	gccugguccgaggucguucau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:20.miRNA:114	ccugguccgaggucguucaua
                       *********************	12:::32	12--32	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:20.miRNA:115	gggggaugaagccugguccga
                        *********************	13:::33	13--33	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:20.miRNA:116	ggggaugaagccugguccgag
                         *********************	14:::34	14--34	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:20.miRNA:117	gggaugaagccugguccgagg
                                *********************	21:::41	21--41	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:20.miRNA:118	agccugguccgaggucguuca
>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:20
	guggaaguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucuggaaggaagaauauaauucaaugaaugaauggucucgaaccagacagcauuccccucaacuguaacauccuacuacuguacgguugaggaa
	((...((((((((((((((....(((((.((((..(((((((.((..(((............)))...)))))))))..)))).)))))....))))))))))))))...)).((((...(((....)))..)))).

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.483.0	is_MIRNA
	VAL:	28.61	MeanVal:	297.44253	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucug-gaa
            ++++++++++++++----+++++-++++--+++++++-++--|+++
            ++++++++++++++----+++++-++++--+++++++|++---+++
    REV:    ucaacuccccuuacgacagaccaagcucugguaagua-aguaacuu
                            *********************	17:::37	17--37	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:21.miRNA:119	gccugguccgaggucguucau
                             *********************	18:::38	18--38	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:21.miRNA:120	ccugguccgaggucguucaua
                   *********************	8:::28	8--28	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:21.miRNA:121	ggggaugaagccugguccgag
                  *********************	7:::27	7--27	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:21.miRNA:122	gggggaugaagccugguccga
                    *********************	9:::29	9--29	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:21.miRNA:123	gggaugaagccugguccgagg
                           *********************	16:::36	16--36	>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:21.miRNA:124	agccugguccgaggucguuca
>>03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:21
	aaguugggggggaugaagccugguccgaggucguucauaucuggaaggaagaauauaauucaaugaaugaauggucucgaaccagacagcauuccccucaacuguaacauccuacuacuguacgguugaggaa
	.((((((((((((((....(((((.((((..(((((((.((..(((............)))...)))))))))..)))).)))))....))))))))))))))......((((...(((....)))..)))).

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-178-D07-30MAR2007-057--.572.1	is_MIRNA
	VAL:	18.26	MeanVal:	92.619788	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuagaugaaa-gaaggaaacaaagagag
            +++++++-++--|++++++++---++++++
            +++++++|++---++++++++---++++++
    REV:    uuggucu-cuagcuuuucuuuccaucucuc
                    *********************	9:::29	9--28	>>03-LUSBE1NG-RP-178-D07-30MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:22.miRNA:125	gaaa-gaaggaaacaaagaga
                     *********************	10:::30	10--29	>>03-LUSBE1NG-RP-178-D07-30MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:22.miRNA:126	aaa-gaaggaaacaaagagag
                  *********************	7:::27	7--26	>>03-LUSBE1NG-RP-178-D07-30MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:22.miRNA:127	augaaa-gaaggaaacaaaga
                *********************	5:::25	5--24	>>03-LUSBE1NG-RP-178-D07-30MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:22.miRNA:128	agaugaaa-gaaggaaacaaa
                 *********************	6:::26	6--25	>>03-LUSBE1NG-RP-178-D07-30MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:22.miRNA:129	gaugaaa-gaaggaaacaaag
                   *********************	8:::28	8--27	>>03-LUSBE1NG-RP-178-D07-30MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:22.miRNA:130	ugaaa-gaaggaaacaaagag
>>03-LUSBE1NG-RP-178-D07-30MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:22
	caauuagaugaaagaaggaaacaaagagagaacaaaugcucucuaccuuucuuuucgaucucugguua
	.(((((((.((..((((((((...((((((........))))))...))))))))...))))))))).

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-205-D12-30MAR2007-090--.347.0	is_MIRNA
	VAL:	1.28	MeanVal:	4.50599099999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgga-ccuaucaacggcgagaaucagcauccga--guccuuaaccg
            ++++++|++-+++-++++++++++-+++++-++++||++++++---++
            ++++++-++-+++|++++++++++|+++++|++++--++++++---++
    REV:    aaguuuaggcuag-ugcuguuuuu-guugu-ggcugguaggaggaagc
                     *********************	10:::30	9--29	>>03-LUSBE1NG-RP-205-D12-30MAR2007-090--.Lu0910.pre-miRNA:23.miRNA:131	uaucaacggcgagaaucagca
                          *********************	15:::35	14--34	>>03-LUSBE1NG-RP-205-D12-30MAR2007-090--.Lu0910.pre-miRNA:23.miRNA:132	acggcgagaaucagcauccga
                      *********************	11:::31	10--30	>>03-LUSBE1NG-RP-205-D12-30MAR2007-090--.Lu0910.pre-miRNA:23.miRNA:133	aucaacggcgagaaucagcau
                   *********************	8:::28	7--27	>>03-LUSBE1NG-RP-205-D12-30MAR2007-090--.Lu0910.pre-miRNA:23.miRNA:134	ccuaucaacggcgagaaucag
                    *********************	9:::29	8--28	>>03-LUSBE1NG-RP-205-D12-30MAR2007-090--.Lu0910.pre-miRNA:23.miRNA:135	cuaucaacggcgagaaucagc
>>03-LUSBE1NG-RP-205-D12-30MAR2007-090--.Lu0910.pre-miRNA:23
	ugauccucaaagcuggaaaaaaacucacacgcuaauucggaccuaucaacggcgagaaucagcauccgaguccuuaaccgaaggcgaaggaggauggucgguguuguuuuugucgugaucggauuugaaagaagggagaggauuu
	.(((((((..(((((((.......)).)).)))..((((((((.(((.((((((((((.(((((.((((((((((...((....))...))))))..)))))))))))))))))))))).)).))))))........))))))).

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-205-D12-30MAR2007-090--.381.0	is_MIRNA
	VAL:	1.28	MeanVal:	4.50599099999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgga-ccuaucaacggcgagaaucagcauccga--guccuuaaccg
            ++++++|++-+++-++++++++++-+++++-++++||++++++---++
            ++++++-++-+++|++++++++++|+++++|++++--++++++---++
    REV:    aaguuuaggcuag-ugcuguuuuu-guugu-ggcugguaggaggaagc
                     *********************	10:::30	9--29	>>03-LUSBE1NG-RP-205-D12-30MAR2007-090--.Lu0910.pre-miRNA:24.miRNA:136	uaucaacggcgagaaucagca
                          *********************	15:::35	14--34	>>03-LUSBE1NG-RP-205-D12-30MAR2007-090--.Lu0910.pre-miRNA:24.miRNA:137	acggcgagaaucagcauccga
                      *********************	11:::31	10--30	>>03-LUSBE1NG-RP-205-D12-30MAR2007-090--.Lu0910.pre-miRNA:24.miRNA:138	aucaacggcgagaaucagcau
                   *********************	8:::28	7--27	>>03-LUSBE1NG-RP-205-D12-30MAR2007-090--.Lu0910.pre-miRNA:24.miRNA:139	ccuaucaacggcgagaaucag
                    *********************	9:::29	8--28	>>03-LUSBE1NG-RP-205-D12-30MAR2007-090--.Lu0910.pre-miRNA:24.miRNA:140	cuaucaacggcgagaaucagc
>>03-LUSBE1NG-RP-205-D12-30MAR2007-090--.Lu0910.pre-miRNA:24
	auucggaccuaucaacggcgagaaucagcauccgaguccuuaaccgaaggcgaaggaggauggucgguguuguuuuugucgugaucggauuugaaagaagggagaggauuuucgcccuug
	.((((((((.(((.((((((((((.(((((.((((((((((...((....))...))))))..)))))))))))))))))))))).)).))))))..(((((.(((....))).))))).

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-205-D12-30MAR2007-090--.387.0	is_MIRNA
	VAL:	1.62	MeanVal:	4.75250999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaucaacggcgagaaucagcauccga--guccuuaaccg
            ++-+++-++++++++++-+++++-++++||++++++---++
            ++-+++|++++++++++|+++++|++++--++++++---++
    REV:    ggcuag-ugcuguuuuu-guugu-ggcugguaggaggaagc
              *********************	3:::23	3--23	>>03-LUSBE1NG-RP-205-D12-30MAR2007-090--.Lu0910.pre-miRNA:25.miRNA:141	uaucaacggcgagaaucagca
                   *********************	8:::28	8--28	>>03-LUSBE1NG-RP-205-D12-30MAR2007-090--.Lu0910.pre-miRNA:25.miRNA:142	acggcgagaaucagcauccga
               *********************	4:::24	4--24	>>03-LUSBE1NG-RP-205-D12-30MAR2007-090--.Lu0910.pre-miRNA:25.miRNA:143	aucaacggcgagaaucagcau
             *********************	2:::22	2--22	>>03-LUSBE1NG-RP-205-D12-30MAR2007-090--.Lu0910.pre-miRNA:25.miRNA:144	cuaucaacggcgagaaucagc
>>03-LUSBE1NG-RP-205-D12-30MAR2007-090--.Lu0910.pre-miRNA:25
	accuaucaacggcgagaaucagcauccgaguccuuaaccgaaggcgaaggaggauggucgguguuguuuuugucgugaucggauuugaaagaagggagaggauuuucgcccuug
	.((.(((.((((((((((.(((((.((((((((((...((....))...))))))..)))))))))))))))))))))).)).........(((((.(((....))).))))).

###########################################################################################################################

>03-LUSBE1NG-RP-208-B12-30MAR2007-094--.414.0	is_MIRNA
	VAL:	5.59	MeanVal:	120.661884	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugaac-aaaccauaaaagcacucagcaacuu
            ++--++|++++++++++++++-++++-++-++
            ++-|++-++++++++++++++-++++-++-++
    REV:    gaa-ugauuugguguuuucguaagucauuuaa
                       *********************	12:::32	11--31	>>03-LUSBE1NG-RP-208-B12-30MAR2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:26.miRNA:145	cauaaaagcacucagcaacuu
                    *********************	9:::29	8--28	>>03-LUSBE1NG-RP-208-B12-30MAR2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:26.miRNA:146	aaccauaaaagcacucagcaa
                   *********************	8:::28	7--27	>>03-LUSBE1NG-RP-208-B12-30MAR2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:26.miRNA:147	aaaccauaaaagcacucagca
                     *********************	10:::30	9--29	>>03-LUSBE1NG-RP-208-B12-30MAR2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:26.miRNA:148	accauaaaagcacucagcaac
                      *********************	11:::31	10--30	>>03-LUSBE1NG-RP-208-B12-30MAR2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:26.miRNA:149	ccauaaaagcacucagcaacu
                  *********************	7:::27	7--26	>>03-LUSBE1NG-RP-208-B12-30MAR2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:26.miRNA:150	-aaaccauaaaagcacucagc
>>03-LUSBE1NG-RP-208-B12-30MAR2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:26
	ccugaacaaaccauaaaagcacucagcaacuuucuuuuuuaauuuacugaaugcuuuugugguuuaguaaga
	.((..((((((((((((((((.((((.((.((........)).)).)))).)))))))))))))).)).)).

###########################################################################################################################

>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.452.0	is_MIRNA
	VAL:	1.46	MeanVal:	8.46179133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caguuga---aagug-cagacggucaacagggccc
            ++++---|||+++++|+++++++++++++++--++
            ++++------+++++-+++++++++++++++--++
    REV:    guuauugcccuuuacggucugccaguuguucaugg
                      *********************	11:::31	8--27	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:27.miRNA:151	aagug-cagacggucaacagg
                         *********************	14:::34	11--30	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:27.miRNA:152	ug-cagacggucaacagggcc
                       *********************	12:::32	9--28	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:27.miRNA:153	agug-cagacggucaacaggg
                        *********************	13:::33	10--29	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:27.miRNA:154	gug-cagacggucaacagggc
                     *********************	10:::30	8--26	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:27.miRNA:155	-aagug-cagacggucaacag
>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:27
	gucagauccuaaagaagaagaagaaggcuucggccagaagccuuugaaagucgcgauaccguaguggaccccaccuucgggguccacguagcugucggugaaggaugugaagcagcaguugaaagugcagacggucaacagggccccgcuuagguacuuguugaccgucuggcauuucccguuauugg
	.(((.(((((......((....(((((((((.....))))))))).....)).(((((.....(((((((((......))))))))).....)))))....))))).))).....((((...((((((((((((((((((((..((......))..))))))))))))))).)))))......)))).

###########################################################################################################################

>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.456.0	is_MIRNA
	VAL:	54.38	MeanVal:	502.564605833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaagcagcaguugaaagug-cagacggucaacagggccc
            +++--+++-------+++++|+++++++++++++++--++
            +++-|+++-------+++++-+++++++++++++++--++
    REV:    acug-guuauugcccuuuacggucugccaguuguucaugg
                          *********************	15:::35	15--34	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:28.miRNA:156	aaagug-cagacggucaacag
                         *********************	14:::34	14--33	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:28.miRNA:157	gaaagug-cagacggucaaca
                           *********************	16:::36	16--35	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:28.miRNA:158	aagug-cagacggucaacagg
                        *********************	13:::33	13--32	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:28.miRNA:159	ugaaagug-cagacggucaac
                    *********************	9:::29	9--28	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:28.miRNA:160	caguugaaagug-cagacggu
                       *********************	12:::32	12--31	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:28.miRNA:161	uugaaagug-cagacggucaa
>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:28
	gauccuaaagaagaagaagaaggcuucggccagaagccuuugaaagucgcgauaccguaguggaccccaccuucgggguccacguagcugucggugaaggaugugaagcagcaguugaaagugcagacggucaacagggccccgcuuagguacuuguugaccgucuggcauuucccguuauuggucag
	.(((((......((....(((((((((.....))))))))).....)).(((((.....(((((((((......))))))))).....)))))....))))).(((..(((.......((((((((((((((((((((..((......))..))))))))))))))).))))).......))).))).

###########################################################################################################################

>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.558.0	is_MIRNA
	VAL:	54.38	MeanVal:	502.564605833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaagcagcaguugaaagug-cagacggucaacagggccc
            +++--+++-------+++++|+++++++++++++++--++
            +++-|+++-------+++++-+++++++++++++++--++
    REV:    acug-guuauugcccuuuacggucugccaguuguucaugg
                          *********************	15:::35	15--34	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:29.miRNA:162	aaagug-cagacggucaacag
                         *********************	14:::34	14--33	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:29.miRNA:163	gaaagug-cagacggucaaca
                           *********************	16:::36	16--35	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:29.miRNA:164	aagug-cagacggucaacagg
                        *********************	13:::33	13--32	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:29.miRNA:165	ugaaagug-cagacggucaac
                    *********************	9:::29	9--28	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:29.miRNA:166	caguugaaagug-cagacggu
                       *********************	12:::32	12--31	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:29.miRNA:167	uugaaagug-cagacggucaa
>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:29
	gugaagcagcaguugaaagugcagacggucaacagggccccgcuuagguacuuguugaccgucuggcauuucccguuauuggucag
	.(((..(((.......((((((((((((((((((((..((......))..))))))))))))))).))))).......))).))).

###########################################################################################################################

>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.563.0	is_MIRNA
	VAL:	1.46	MeanVal:	8.46179133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caguuga---aagug-cagacggucaacagggccc
            ++++---|||+++++|+++++++++++++++--++
            ++++------+++++-+++++++++++++++--++
    REV:    guuauugcccuuuacggucugccaguuguucaugg
                      *********************	11:::31	8--27	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:30.miRNA:168	aagug-cagacggucaacagg
                         *********************	14:::34	11--30	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:30.miRNA:169	ug-cagacggucaacagggcc
                       *********************	12:::32	9--28	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:30.miRNA:170	agug-cagacggucaacaggg
                        *********************	13:::33	10--29	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:30.miRNA:171	gug-cagacggucaacagggc
                     *********************	10:::30	8--26	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:30.miRNA:172	-aagug-cagacggucaacag
>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:30
	gcagcaguugaaagugcagacggucaacagggccccgcuuagguacuuguugaccgucuggcauuucccguuauugg
	....((((...((((((((((((((((((((..((......))..))))))))))))))).)))))......)))).

###########################################################################################################################

>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.566.0	is_MIRNA
	VAL:	1.46	MeanVal:	8.46179133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caguuga---aagug-cagacggucaacagggccc
            ++++---|||+++++|+++++++++++++++--++
            ++++------+++++-+++++++++++++++--++
    REV:    guuauugcccuuuacggucugccaguuguucaugg
                      *********************	11:::31	8--27	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:31.miRNA:173	aagug-cagacggucaacagg
                         *********************	14:::34	11--30	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:31.miRNA:174	ug-cagacggucaacagggcc
                       *********************	12:::32	9--28	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:31.miRNA:175	agug-cagacggucaacaggg
                        *********************	13:::33	10--29	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:31.miRNA:176	gug-cagacggucaacagggc
                     *********************	10:::30	8--26	>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:31.miRNA:177	-aagug-cagacggucaacag
>>03-LUSEN1NG-RP-041-G05-09MAR2007-035--.Lu0910.pre-miRNA:31
	gcaguugaaagugcagacggucaacagggccccgcuuagguacuuguugaccgucuggcauuucccguuauugg
	.((((...((((((((((((((((((((..((......))..))))))))))))))).)))))......)))).

###########################################################################################################################

>03-LUSEN1NG-RP-045-F12-10MAR2007-086--.387.0	is_MIRNA
	VAL:	4.11	MeanVal:	23.530245	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagggagaguggaag-agaagugaggcuugaugagauggagg-agc
            ++++++++++-+++++|+++---++++---++-++++++++++|+++
            ++++++++++|+++++-+++---++++-||++-++++++++++-+++
    REV:    cuuccuucuc-ucuucaucugcuuuccc--cuuuuuuaccuucuucg
                  *********************	7:::27	7--26	>>03-LUSEN1NG-RP-045-F12-10MAR2007-086--.Lu0910.pre-miRNA:32.miRNA:178	agaguggaag-agaagugagg
              *********************	3:::23	3--22	>>03-LUSEN1NG-RP-045-F12-10MAR2007-086--.Lu0910.pre-miRNA:32.miRNA:179	agggagaguggaag-agaagu
                             *********************	18:::38	17--37	>>03-LUSEN1NG-RP-045-F12-10MAR2007-086--.Lu0910.pre-miRNA:32.miRNA:180	agaagugaggcuugaugagau
                                    *********************	25:::45	24--43	>>03-LUSEN1NG-RP-045-F12-10MAR2007-086--.Lu0910.pre-miRNA:32.miRNA:181	aggcuugaugagauggagg-a
                 *********************	6:::26	6--25	>>03-LUSEN1NG-RP-045-F12-10MAR2007-086--.Lu0910.pre-miRNA:32.miRNA:182	gagaguggaag-agaagugag
                *********************	5:::25	5--24	>>03-LUSEN1NG-RP-045-F12-10MAR2007-086--.Lu0910.pre-miRNA:32.miRNA:183	ggagaguggaag-agaaguga
>>03-LUSEN1NG-RP-045-F12-10MAR2007-086--.Lu0910.pre-miRNA:32
	ggagggagaguggaagagaagugaggcuugaugagauggaggagcaaaggcaaguagccgauucgaggagcuaagaucagggcaggcggugguggcggcacugucgugacuucggauucguggagaugaaucugcagagguaucgcucccauccauacguacuucugcgcuucuuccauuuuuuccccuuucgucuacuucucucuuccuuc
	((((((((((.((((((((...((((...((.(((((((((((((...(((.....))).......(((((.....(((.(((((((.((....)).)).))))).)))((.(((((((((....))))))))).)).......)))))...................))).)))))))))).)).))))...))).)))))))))))))))

###########################################################################################################################

>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.345.0	is_MIRNA
	VAL:	2.10	MeanVal:	14.7622003333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuu---guagauaggggcuugcaugucgucggaggauucgcc
            +++++|||++++++--+++++++++++-+++++++++++--+++
            +++++---++++++--+++++++++++|+++++++++++||+++
    REV:    cuaaaguuuaucuagacucgaacguac-guagccuccua--ugg
                              *********************	19:::39	16--36	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:33.miRNA:184	gcuugcaugucgucggaggau
                               *********************	20:::40	17--37	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:33.miRNA:185	cuugcaugucgucggaggauu
                             *********************	18:::38	15--35	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:33.miRNA:186	ggcuugcaugucgucggagga
                     *********************	10:::30	7--27	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:33.miRNA:187	uagauaggggcuugcaugucg
                    *********************	9:::29	6--26	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:33.miRNA:188	guagauaggggcuugcauguc
                      *********************	11:::31	8--28	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:33.miRNA:189	agauaggggcuugcaugucgu
>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:33
	cgggguugcgucggugaaucgguuugucaccucgccgguacccagccaaaaaaaaaaaacaaauagaugucucaaauggauaaucauaaacaaaacccuagauuuguagauaggggcuugcaugucgucggaggauucgccggagguauccuccgaugcaugcaagcucagaucuauuugaaauca
	.((((((..((..((((...((((.((.(((.....)))))..))))....................(((((.....))))).))))..))..)))))).(((((((((((..(((((((((((.(((((((((((..(((...)))))))))))))))))))))))))..))))))...))))).

###########################################################################################################################

>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.345.1	is_MIRNA
	VAL:	2.10	MeanVal:	14.7622003333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuu---guagauaggggcuugcaugucgucggaggauucgcc
            +++++|||++++++--+++++++++++-+++++++++++--+++
            +++++---++++++--+++++++++++|+++++++++++||+++
    REV:    cuaaaguuuaucuagacucgaacguac-guagccuccua--ugg
                              *********************	19:::39	16--36	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:34.miRNA:190	gcuugcaugucgucggaggau
                               *********************	20:::40	17--37	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:34.miRNA:191	cuugcaugucgucggaggauu
                             *********************	18:::38	15--35	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:34.miRNA:192	ggcuugcaugucgucggagga
                     *********************	10:::30	7--27	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:34.miRNA:193	uagauaggggcuugcaugucg
                    *********************	9:::29	6--26	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:34.miRNA:194	guagauaggggcuugcauguc
                      *********************	11:::31	8--28	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:34.miRNA:195	agauaggggcuugcaugucgu
>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:34
	cgggguugcgucggugaaucgguuugucaccucgccgguacccagccaaaaaaaaaaaacaaauagaugucucaaauggauaaucauaaacaaaacccuagauuuguagauaggggcuugcaugucgucggaggauucgccggagguauccuccgaugcaugcaagcucagaucuauuugaaauca
	.((((((..((..(((((((.(((((..........(((.....)))...........(((......)))..))))).)))..))))..))..)))))).(((((((((((..(((((((((((.(((((((((((..(((...)))))))))))))))))))))))))..))))))...))))).

###########################################################################################################################

>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.345.2	is_MIRNA
	VAL:	2.10	MeanVal:	14.7622003333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuu---guagauaggggcuugcaugucgucggaggauucgcc
            +++++|||++++++--+++++++++++-+++++++++++--+++
            +++++---++++++--+++++++++++|+++++++++++||+++
    REV:    cuaaaguuuaucuagacucgaacguac-guagccuccua--ugg
                              *********************	19:::39	16--36	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:35.miRNA:196	gcuugcaugucgucggaggau
                               *********************	20:::40	17--37	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:35.miRNA:197	cuugcaugucgucggaggauu
                             *********************	18:::38	15--35	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:35.miRNA:198	ggcuugcaugucgucggagga
                     *********************	10:::30	7--27	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:35.miRNA:199	uagauaggggcuugcaugucg
                    *********************	9:::29	6--26	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:35.miRNA:200	guagauaggggcuugcauguc
                      *********************	11:::31	8--28	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:35.miRNA:201	agauaggggcuugcaugucgu
>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:35
	cgggguugcgucggugaaucgguuugucaccucgccgguacccagccaaaaaaaaaaaacaaauagaugucucaaauggauaaucauaaacaaaacccuagauuuguagauaggggcuugcaugucgucggaggauucgccggagguauccuccgaugcaugcaagcucagaucuauuugaaauca
	.((((((..((..(((((((.(((((..((.((...(((.....)))..................)).))..))))).)))..))))..))..)))))).(((((((((((..(((((((((((.(((((((((((..(((...)))))))))))))))))))))))))..))))))...))))).

###########################################################################################################################

>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.441.0	is_MIRNA
	VAL:	2.20	MeanVal:	15.4934831666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuagauuu---guagauaggggcuugcaugucgucggaggauucgcc
            ++-+++++|||++++++--+++++++++++-+++++++++++--+++
            ++-+++++---++++++--+++++++++++|+++++++++++||+++
    REV:    gaacuaaaguuuaucuagacucgaacguac-guagccuccua--ugg
                                 *********************	22:::42	19--39	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:36.miRNA:202	gcuugcaugucgucggaggau
                                  *********************	23:::43	20--40	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:36.miRNA:203	cuugcaugucgucggaggauu
                                *********************	21:::41	18--38	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:36.miRNA:204	ggcuugcaugucgucggagga
                         *********************	14:::34	11--31	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:36.miRNA:205	agauaggggcuugcaugucgu
                       *********************	12:::32	9--29	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:36.miRNA:206	guagauaggggcuugcauguc
                        *********************	13:::33	10--30	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:36.miRNA:207	uagauaggggcuugcaugucg
>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:36
	ccuagauuuguagauaggggcuugcaugucgucggaggauucgccggagguauccuccgaugcaugcaagcucagaucuauuugaaaucaaga
	.((.(((((((((((..(((((((((((.(((((((((((..(((...)))))))))))))))))))))))))..))))))...))))).)).

###########################################################################################################################

>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.444.0	is_MIRNA
	VAL:	2.10	MeanVal:	14.7622003333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuu---guagauaggggcuugcaugucgucggaggauucgcc
            +++++|||++++++--+++++++++++-+++++++++++--+++
            +++++---++++++--+++++++++++|+++++++++++||+++
    REV:    cuaaaguuuaucuagacucgaacguac-guagccuccua--ugg
                              *********************	19:::39	16--36	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:37.miRNA:208	gcuugcaugucgucggaggau
                               *********************	20:::40	17--37	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:37.miRNA:209	cuugcaugucgucggaggauu
                             *********************	18:::38	15--35	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:37.miRNA:210	ggcuugcaugucgucggagga
                     *********************	10:::30	7--27	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:37.miRNA:211	uagauaggggcuugcaugucg
                    *********************	9:::29	6--26	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:37.miRNA:212	guagauaggggcuugcauguc
                      *********************	11:::31	8--28	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:37.miRNA:213	agauaggggcuugcaugucgu
>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:37
	agauuuguagauaggggcuugcaugucgucggaggauucgccggagguauccuccgaugcaugcaagcucagaucuauuugaaauca
	.(((((((((((..(((((((((((.(((((((((((..(((...)))))))))))))))))))))))))..))))))...))))).

###########################################################################################################################

>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.449.0	is_MIRNA
	VAL:	3.22	MeanVal:	19.3690973333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guagauaggggcuugcaugucgucggaggauucgcc
            ++++++--+++++++++++-+++++++++++--+++
            ++++++--+++++++++++|+++++++++++||+++
    REV:    uaucuagacucgaacguac-guagccuccua--ugg
                      *********************	11:::31	11--31	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:38.miRNA:214	gcuugcaugucgucggaggau
                       *********************	12:::32	12--32	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:38.miRNA:215	cuugcaugucgucggaggauu
                     *********************	10:::30	10--30	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:38.miRNA:216	ggcuugcaugucgucggagga
             *********************	2:::22	2--22	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:38.miRNA:217	uagauaggggcuugcaugucg
              *********************	3:::23	3--23	>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:38.miRNA:218	agauaggggcuugcaugucgu
>>03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:38
	uguagauaggggcuugcaugucgucggaggauucgccggagguauccuccgaugcaugcaagcucagaucuauu
	.((((((..(((((((((((.(((((((((((..(((...)))))))))))))))))))))))))..)))))).

###########################################################################################################################

>03-LUSEN1NG-RP-194-H02-28MAR2007-002--.363.0	is_MIRNA
	VAL:	6.76	MeanVal:	23.2882	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuga-caaauuugauccau----cgaggag
            ++++--|++++++++++--++||||+++++++
            ++++---++++++++++--++----+++++++
    REV:    cuaaaugguuuaagcuaacuaaaacguuccuc
             *********************	2:::22	2--20	>>03-LUSEN1NG-RP-194-H02-28MAR2007-002--.Lu0910.pre-miRNA:39.miRNA:219	auuga-caaauuugauccau-
              *********************	3:::23	3--20	>>03-LUSEN1NG-RP-194-H02-28MAR2007-002--.Lu0910.pre-miRNA:39.miRNA:220	uuga-caaauuugauccau--
>>03-LUSEN1NG-RP-194-H02-28MAR2007-002--.Lu0910.pre-miRNA:39
	gugauugacaaauuugauccaucgaggaggaggaggagcguagugguuuuuuuucuuucaaagccgaaaugcguucuuuuuacaggguuauucuuggggacuccuugcaaaaucaaucgaauuugguaaauccg
	..((((..((((((((((..(((((((((.((((((((((((.(((((((.........)))))))...)))))))))))).(((((....)))))....)))))))....))..))))))))))...))))..

###########################################################################################################################

>Contig1006.292.0	is_MIRNA
	VAL:	1.99	MeanVal:	13.077092	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuauagccuuugcaauucauugugagua--auugauacaguuucu-cuuc--ugacugu
            +++++++++--+++--+++++-+++++--||++++++++++--+++|+++-||+++++++
            +++++++++--+++||+++++-+++++----++++++++++--+++-+++---+++++++
    REV:    gaaugucgguugcg--aaguauuauuuuuucuggcuauguccuaggugaaucaguuggcg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:40.miRNA:221	uuauagccuuugcaauucauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:40.miRNA:222	agccuuugcaauucauuguga
                               *********************	20:::40	20--38	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:40.miRNA:223	auugugagua--auugauaca
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:40.miRNA:224	uauagccuuugcaauucauug
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:40.miRNA:225	auagccuuugcaauucauugu
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:40.miRNA:226	cuuugcaauucauugugagua
>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:40
	uauacauggaucuugagauucaauuguuucaaguauuuuuuauagccuuugcaauucauugugaguaauugauacaguuucucuucugacuguaucuuuuguaguuuuguauuuacaggucugguauuccgacuggcgguugacuaaguggauccuguaucggucuuuuuuauuaugaagcguuggcuguaagcauuaacaguguu
	.((((..((((((((((((......)))))))).))))(((((((((..(((..(((((.(((((..((((((((((..((((((.(((((((......(((((........))))).(((.((....)))))..)))))))...))).)))..))))))))))....))))).))))))))..)))))))))........)))).

###########################################################################################################################

>Contig1006.292.1	is_MIRNA
	VAL:	1.99	MeanVal:	13.077092	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuauagccuuugcaauucauugugagua--auugauacaguuucu-cuuc--ugacugu
            +++++++++--+++--+++++-+++++--||++++++++++--+++|+++-||+++++++
            +++++++++--+++||+++++-+++++----++++++++++--+++-+++---+++++++
    REV:    gaaugucgguugcg--aaguauuauuuuuucuggcuauguccuaggugaaucaguuggcg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:41.miRNA:227	uuauagccuuugcaauucauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:41.miRNA:228	agccuuugcaauucauuguga
                               *********************	20:::40	20--38	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:41.miRNA:229	auugugagua--auugauaca
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:41.miRNA:230	uauagccuuugcaauucauug
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:41.miRNA:231	auagccuuugcaauucauugu
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:41.miRNA:232	cuuugcaauucauugugagua
>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:41
	uauacauggaucuugagauucaauuguuucaaguauuuuuuauagccuuugcaauucauugugaguaauugauacaguuucucuucugacuguaucuuuuguaguuuuguauuuacaggucugguauuccgacuggcgguugacuaaguggauccuguaucggucuuuuuuauuaugaagcguuggcuguaagcauuaacaguguu
	.((((.((...((((((((......)))))))).....(((((((((..(((..(((((.(((((..((((((((((..((((((.(((((((......(((((........))))).(((.((....)))))..)))))))...))).)))..))))))))))....))))).))))))))..)))))))))......)))))).

###########################################################################################################################

>Contig1006.299.0	is_MIRNA
	VAL:	1.99	MeanVal:	13.077092	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuauagccuuugcaauucauugugagua--auugauacaguuucu-cuuc--ugacugu
            +++++++++--+++--+++++-+++++--||++++++++++--+++|+++-||+++++++
            +++++++++--+++||+++++-+++++----++++++++++--+++-+++---+++++++
    REV:    gaaugucgguugcg--aaguauuauuuuuucuggcuauguccuaggugaaucaguuggcg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:42.miRNA:233	uuauagccuuugcaauucauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:42.miRNA:234	agccuuugcaauucauuguga
                               *********************	20:::40	20--38	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:42.miRNA:235	auugugagua--auugauaca
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:42.miRNA:236	uauagccuuugcaauucauug
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:42.miRNA:237	auagccuuugcaauucauugu
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:42.miRNA:238	cuuugcaauucauugugagua
>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:42
	ggaucuugagauucaauuguuucaaguauuuuuuauagccuuugcaauucauugugaguaauugauacaguuucucuucugacuguaucuuuuguaguuuuguauuuacaggucugguauuccgacuggcgguugacuaaguggauccuguaucggucuuuuuuauuaugaagcguuggcuguaagcauuaacaguguucu
	((((((((((((......)))))))).....(((((((((..(((..(((((.(((((..((((((((((..((((((.(((((((......(((((........))))).(((.((....)))))..)))))))...))).)))..))))))))))....))))).))))))))..)))))))))..........)))).

###########################################################################################################################

>Contig1006.302.0	is_MIRNA
	VAL:	1.99	MeanVal:	13.077092	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuauagccuuugcaauucauugugagua--auugauacaguuucu-cuuc--ugacugu
            +++++++++--+++--+++++-+++++--||++++++++++--+++|+++-||+++++++
            +++++++++--+++||+++++-+++++----++++++++++--+++-+++---+++++++
    REV:    gaaugucgguugcg--aaguauuauuuuuucuggcuauguccuaggugaaucaguuggcg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:43.miRNA:239	uuauagccuuugcaauucauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:43.miRNA:240	agccuuugcaauucauuguga
                               *********************	20:::40	20--38	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:43.miRNA:241	auugugagua--auugauaca
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:43.miRNA:242	uauagccuuugcaauucauug
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:43.miRNA:243	auagccuuugcaauucauugu
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:43.miRNA:244	cuuugcaauucauugugagua
>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:43
	ucuugagauucaauuguuucaaguauuuuuuauagccuuugcaauucauugugaguaauugauacaguuucucuucugacuguaucuuuuguaguuuuguauuuacaggucugguauuccgacuggcgguugacuaaguggauccuguaucggucuuuuuuauuaugaagcguuggcuguaagc
	.((((((((......)))))))).....(((((((((..(((..(((((.(((((..((((((((((..((((((.(((((((......(((((........))))).(((.((....)))))..)))))))...))).)))..))))))))))....))))).))))))))..))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig1006.313.0	is_MIRNA
	VAL:	1.22	MeanVal:	8.06836333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuguuucaaguauuuuuuauagccuuugcaauucauugugagua--auugauacaguuucu-cuuc--ugacugu
            ++++++----++-----++++++++--+++--+++++-+++++--||++++++++++--+++|+++-||+++++++
            ++++++---|++|||||++++++++--+++||+++++-+++++----++++++++++--+++-+++---+++++++
    REV:    ugacaauua-cg-----aaugucgguugcg--aaguauuauuuuuucuggcuauguccuaggugaaucaguuggcg
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:44.miRNA:245	uuauagccuuugcaauucauu
                                 *********************	22:::42	22--42	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:44.miRNA:246	agccuuugcaauucauuguga
                                               *********************	36:::56	36--54	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:44.miRNA:247	auugugagua--auugauaca
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:44.miRNA:248	uuuauagccuuugcaauucau
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:44.miRNA:249	uauagccuuugcaauucauug
                               *********************	20:::40	20--40	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:44.miRNA:250	auagccuuugcaauucauugu
>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:44
	aauuguuucaaguauuuuuuauagccuuugcaauucauugugaguaauugauacaguuucucuucugacuguaucuuuuguaguuuuguauuuacaggucugguauuccgacuggcgguugacuaaguggauccuguaucggucuuuuuuauuaugaagcguuggcuguaagcauuaacagug
	.((((((....((.....((((((((..(((..(((((.(((((..((((((((((..((((((.(((((((......(((((........))))).(((.((....)))))..)))))))...))).)))..))))))))))....))))).))))))))..))))))))))...)))))).

###########################################################################################################################

>Contig1006.329.0	is_MIRNA
	VAL:	1.99	MeanVal:	13.077092	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuauagccuuugcaauucauugugagua--auugauacaguuucu-cuuc--ugacugu
            +++++++++--+++--+++++-+++++--||++++++++++--+++|+++-||+++++++
            +++++++++--+++||+++++-+++++----++++++++++--+++-+++---+++++++
    REV:    gaaugucgguugcg--aaguauuauuuuuucuggcuauguccuaggugaaucaguuggcg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:45.miRNA:251	uuauagccuuugcaauucauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:45.miRNA:252	agccuuugcaauucauuguga
                               *********************	20:::40	20--38	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:45.miRNA:253	auugugagua--auugauaca
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:45.miRNA:254	uauagccuuugcaauucauug
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:45.miRNA:255	auagccuuugcaauucauugu
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:45.miRNA:256	cuuugcaauucauugugagua
>>Contig1006.Lu0910.pre-miRNA:45
	uuuuauagccuuugcaauucauugugaguaauugauacaguuucucuucugacuguaucuuuuguaguuuuguauuuacaggucugguauuccgacuggcgguugacuaaguggauccuguaucggucuuuuuuauuaugaagcguuggcuguaagc
	.(((((((((..(((..(((((.(((((..((((((((((..((((((.(((((((......(((((........))))).(((.((....)))))..)))))))...))).)))..))))))))))....))))).))))))))..))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig10115.203.0	is_MIRNA
	VAL:	74.14	MeanVal:	1122.69947533333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccac-uuguauaagauag-aauuuacuuguaa
            ++++++-+++-+++---++++++-+++++++++|++++---++++--|++++++--+++++
            ++++++|+++-+++---++++++-+++++++++-++++---++++---++++++--+++++
    REV:    cgacga-uacccuaacaugccgagacuguggugaaacaaucucuaauauugaauacacauu
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:46.miRNA:257	aagauag-aauuuacuuguaa
                                                   *********************	40:::60	39--58	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:46.miRNA:258	uaagauag-aauuuacuugua
                                              *********************	35:::55	34--53	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:46.miRNA:259	uuguauaagauag-aauuuac
                                               *********************	36:::56	35--54	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:46.miRNA:260	uguauaagauag-aauuuacu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:46.miRNA:261	ugcuaaugagaucaaauggcu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:46.miRNA:262	auaagauag-aauuuacuugu
>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:46
	aucaaacaaauacaaaaaaauugguacaaaguugauucaauuucggcaggaaagcugauucuguuuuccgcaacuggccauugcuggcugcaagcauaucucgaaccccugcaaauugaucuucugagcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccacuuguauaagauagaauuuacuuguaaggcuaguuacacauaaguuauaaucucuaacaaaguggugucagagccguacaaucccauagcagcaacugacucuugaugaugcucuucgacugaguuuccauugguuuga
	.((((((.............(((((....((..((.((((((...(((((......(((..(((((...(((.(((((....))))).)))))))).))).......))))).))))))))..))..((((((.(((.(((...((((((.(((((((((((((...((((..((((((..(((((......)))))..))))))...))))...)))).))))))))).))))))...))).))))))))).))))).....((((..((((.......))))...)))).))))))

###########################################################################################################################

>Contig10115.214.0	is_MIRNA
	VAL:	74.14	MeanVal:	1122.69947533333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccac-uuguauaagauag-aauuuacuuguaa
            ++++++-+++-+++---++++++-+++++++++|++++---++++--|++++++--+++++
            ++++++|+++-+++---++++++-+++++++++-++++---++++---++++++--+++++
    REV:    cgacga-uacccuaacaugccgagacuguggugaaacaaucucuaauauugaauacacauu
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:47.miRNA:263	aagauag-aauuuacuuguaa
                                                   *********************	40:::60	39--58	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:47.miRNA:264	uaagauag-aauuuacuugua
                                              *********************	35:::55	34--53	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:47.miRNA:265	uuguauaagauag-aauuuac
                                               *********************	36:::56	35--54	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:47.miRNA:266	uguauaagauag-aauuuacu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:47.miRNA:267	ugcuaaugagaucaaauggcu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:47.miRNA:268	auaagauag-aauuuacuugu
>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:47
	acaaaaaaauugguacaaaguugauucaauuucggcaggaaagcugauucuguuuuccgcaacuggccauugcuggcugcaagcauaucucgaaccccugcaaauugaucuucugagcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccacuuguauaagauagaauuuacuuguaaggcuaguuacacauaaguuauaaucucuaacaaaguggugucagagccguacaaucccauagcagcaacugacucuugaugaugcucuucgacugaguuuccauugguuuga
	.((((..((.(((.((..((((((.((((((...(((((......(((..(((((...(((.(((((....))))).)))))))).))).......))))).))))))........((((((.(((.(((...((((((.(((((((((((((...((((..((((((..(((((......)))))..))))))...))))...)))).))))))))).))))))...))).)))))))))......................))))))..))..)))))..)))).

###########################################################################################################################

>Contig10115.248.0	is_MIRNA
	VAL:	74.14	MeanVal:	1122.69947533333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccac-uuguauaagauag-aauuuacuuguaa
            ++++++-+++-+++---++++++-+++++++++|++++---++++--|++++++--+++++
            ++++++|+++-+++---++++++-+++++++++-++++---++++---++++++--+++++
    REV:    cgacga-uacccuaacaugccgagacuguggugaaacaaucucuaauauugaauacacauu
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:48.miRNA:269	aagauag-aauuuacuuguaa
                                                   *********************	40:::60	39--58	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:48.miRNA:270	uaagauag-aauuuacuugua
                                              *********************	35:::55	34--53	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:48.miRNA:271	uuguauaagauag-aauuuac
                                               *********************	36:::56	35--54	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:48.miRNA:272	uguauaagauag-aauuuacu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:48.miRNA:273	ugcuaaugagaucaaauggcu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:48.miRNA:274	auaagauag-aauuuacuugu
>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:48
	gcaggaaagcugauucuguuuuccgcaacuggccauugcuggcugcaagcauaucucgaaccccugcaaauugaucuucugagcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccacuuguauaagauagaauuuacuuguaaggcuaguuacacauaaguuauaaucucuaacaaaguggugucagagccguacaaucccauagcagcaacugacucuugaugaugcucuucgacugaguuuccauugguuuga
	((.(((((((.......)))))))(((.(((((....))))).)))..)).....(((((((....................((((((.(((.(((...((((((.(((((((((((((...((((..((((((..(((((......)))))..))))))...))))...)))).))))))))).))))))...))).)))))))))...........((((..((((.......))))...)))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig10115.248.1	is_MIRNA
	VAL:	74.14	MeanVal:	1122.69947533333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccac-uuguauaagauag-aauuuacuuguaa
            ++++++-+++-+++---++++++-+++++++++|++++---++++--|++++++--+++++
            ++++++|+++-+++---++++++-+++++++++-++++---++++---++++++--+++++
    REV:    cgacga-uacccuaacaugccgagacuguggugaaacaaucucuaauauugaauacacauu
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:49.miRNA:275	aagauag-aauuuacuuguaa
                                                   *********************	40:::60	39--58	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:49.miRNA:276	uaagauag-aauuuacuugua
                                              *********************	35:::55	34--53	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:49.miRNA:277	uuguauaagauag-aauuuac
                                               *********************	36:::56	35--54	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:49.miRNA:278	uguauaagauag-aauuuacu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:49.miRNA:279	ugcuaaugagaucaaauggcu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:49.miRNA:280	auaagauag-aauuuacuugu
>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:49
	gcaggaaagcugauucuguuuuccgcaacuggccauugcuggcugcaagcauaucucgaaccccugcaaauugaucuucugagcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccacuuguauaagauagaauuuacuuguaaggcuaguuacacauaaguuauaaucucuaacaaaguggugucagagccguacaaucccauagcagcaacugacucuugaugaugcucuucgacugaguuuccauugguuuga
	((.(((((((.......)))))))(((.(((((....))))).)))..)).....(((((((..((................((((((.(((.(((...((((((.(((((((((((((...((((..((((((..(((((......)))))..))))))...))))...)))).))))))))).))))))...))).)))))))))....(((((((((.((...)).))))..)))))..))..)))))))

###########################################################################################################################

>Contig10115.250.0	is_MIRNA
	VAL:	74.14	MeanVal:	1122.69947533333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccac-uuguauaagauag-aauuuacuuguaa
            ++++++-+++-+++---++++++-+++++++++|++++---++++--|++++++--+++++
            ++++++|+++-+++---++++++-+++++++++-++++---++++---++++++--+++++
    REV:    cgacga-uacccuaacaugccgagacuguggugaaacaaucucuaauauugaauacacauu
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:50.miRNA:281	aagauag-aauuuacuuguaa
                                                   *********************	40:::60	39--58	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:50.miRNA:282	uaagauag-aauuuacuugua
                                              *********************	35:::55	34--53	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:50.miRNA:283	uuguauaagauag-aauuuac
                                               *********************	36:::56	35--54	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:50.miRNA:284	uguauaagauag-aauuuacu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:50.miRNA:285	ugcuaaugagaucaaauggcu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:50.miRNA:286	auaagauag-aauuuacuugu
>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:50
	aggaaagcugauucuguuuuccgcaacuggccauugcuggcugcaagcauaucucgaaccccugcaaauugaucuucugagcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccacuuguauaagauagaauuuacuuguaaggcuaguuacacauaaguuauaaucucuaacaaaguggugucagagccguacaaucccauagcagcaacugacucuugaugaugcucuucgacugaguuuccauugguuuga
	.(((((((.......)))))))(((.(((((....))))).))).........(((((((....................((((((.(((.(((...((((((.(((((((((((((...((((..((((((..(((((......)))))..))))))...))))...)))).))))))))).))))))...))).)))))))))...........((((..((((.......))))...)))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig10115.250.1	is_MIRNA
	VAL:	74.14	MeanVal:	1122.69947533333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccac-uuguauaagauag-aauuuacuuguaa
            ++++++-+++-+++---++++++-+++++++++|++++---++++--|++++++--+++++
            ++++++|+++-+++---++++++-+++++++++-++++---++++---++++++--+++++
    REV:    cgacga-uacccuaacaugccgagacuguggugaaacaaucucuaauauugaauacacauu
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:51.miRNA:287	aagauag-aauuuacuuguaa
                                                   *********************	40:::60	39--58	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:51.miRNA:288	uaagauag-aauuuacuugua
                                              *********************	35:::55	34--53	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:51.miRNA:289	uuguauaagauag-aauuuac
                                               *********************	36:::56	35--54	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:51.miRNA:290	uguauaagauag-aauuuacu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:51.miRNA:291	ugcuaaugagaucaaauggcu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:51.miRNA:292	auaagauag-aauuuacuugu
>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:51
	aggaaagcugauucuguuuuccgcaacuggccauugcuggcugcaagcauaucucgaaccccugcaaauugaucuucugagcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccacuuguauaagauagaauuuacuuguaaggcuaguuacacauaaguuauaaucucuaacaaaguggugucagagccguacaaucccauagcagcaacugacucuugaugaugcucuucgacugaguuuccauugguuuga
	.(((((((.......)))))))(((.(((((....))))).))).........(((((((..((................((((((.(((.(((...((((((.(((((((((((((...((((..((((((..(((((......)))))..))))))...))))...)))).))))))))).))))))...))).)))))))))....(((((((((.((...)).))))..)))))..))..)))))))

###########################################################################################################################

>Contig10115.277.0	is_MIRNA
	VAL:	74.14	MeanVal:	1122.69947533333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccac-uuguauaagauag-aauuuacuuguaa
            ++++++-+++-+++---++++++-+++++++++|++++---++++--|++++++--+++++
            ++++++|+++-+++---++++++-+++++++++-++++---++++---++++++--+++++
    REV:    cgacga-uacccuaacaugccgagacuguggugaaacaaucucuaauauugaauacacauu
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:52.miRNA:293	aagauag-aauuuacuuguaa
                                                   *********************	40:::60	39--58	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:52.miRNA:294	uaagauag-aauuuacuugua
                                              *********************	35:::55	34--53	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:52.miRNA:295	uuguauaagauag-aauuuac
                                               *********************	36:::56	35--54	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:52.miRNA:296	uguauaagauag-aauuuacu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:52.miRNA:297	ugcuaaugagaucaaauggcu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:52.miRNA:298	auaagauag-aauuuacuugu
>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:52
	uggccauugcuggcugcaagcauaucucgaaccccugcaaauugaucuucugagcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccacuuguauaagauagaauuuacuuguaaggcuaguuacacauaaguuauaaucucuaacaaaguggugucagagccguacaaucccauagcagcaacugacucuugaugaugcucuucgacugaguuuccauugguuuga
	.(((((....)))))...........(((((((....................((((((.(((.(((...((((((.(((((((((((((...((((..((((((..(((((......)))))..))))))...))))...)))).))))))))).))))))...))).)))))))))...........((((..((((.......))))...)))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig10115.283.0	is_MIRNA
	VAL:	74.14	MeanVal:	1122.69947533333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccac-uuguauaagauag-aauuuacuuguaa
            ++++++-+++-+++---++++++-+++++++++|++++---++++--|++++++--+++++
            ++++++|+++-+++---++++++-+++++++++-++++---++++---++++++--+++++
    REV:    cgacga-uacccuaacaugccgagacuguggugaaacaaucucuaauauugaauacacauu
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:53.miRNA:299	aagauag-aauuuacuuguaa
                                                   *********************	40:::60	39--58	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:53.miRNA:300	uaagauag-aauuuacuugua
                                              *********************	35:::55	34--53	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:53.miRNA:301	uuguauaagauag-aauuuac
                                               *********************	36:::56	35--54	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:53.miRNA:302	uguauaagauag-aauuuacu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:53.miRNA:303	ugcuaaugagaucaaauggcu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:53.miRNA:304	auaagauag-aauuuacuugu
>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:53
	uugcuggcugcaagcauaucucgaaccccugcaaauugaucuucugagcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccacuuguauaagauagaauuuacuuguaaggcuaguuacacauaaguuauaaucucuaacaaaguggugucagagccguacaaucccauagcagcaacugacucuugaugaugcucuucgacugaguuuccauugguuuga
	.((((.......))))....(((((((....................((((((.(((.(((...((((((.(((((((((((((...((((..((((((..(((((......)))))..))))))...))))...)))).))))))))).))))))...))).)))))))))...........((((..((((.......))))...)))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig10115.283.1	is_MIRNA
	VAL:	74.14	MeanVal:	1122.69947533333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccac-uuguauaagauag-aauuuacuuguaa
            ++++++-+++-+++---++++++-+++++++++|++++---++++--|++++++--+++++
            ++++++|+++-+++---++++++-+++++++++-++++---++++---++++++--+++++
    REV:    cgacga-uacccuaacaugccgagacuguggugaaacaaucucuaauauugaauacacauu
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:54.miRNA:305	aagauag-aauuuacuuguaa
                                                   *********************	40:::60	39--58	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:54.miRNA:306	uaagauag-aauuuacuugua
                                              *********************	35:::55	34--53	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:54.miRNA:307	uuguauaagauag-aauuuac
                                               *********************	36:::56	35--54	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:54.miRNA:308	uguauaagauag-aauuuacu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:54.miRNA:309	ugcuaaugagaucaaauggcu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:54.miRNA:310	auaagauag-aauuuacuugu
>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:54
	uugcuggcugcaagcauaucucgaaccccugcaaauugaucuucugagcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccacuuguauaagauagaauuuacuuguaaggcuaguuacacauaaguuauaaucucuaacaaaguggugucagagccguacaaucccauagcagcaacugacucuugaugaugcucuucgacugaguuuccauugguuuga
	.((((.......))))....(((((((..((................((((((.(((.(((...((((((.(((((((((((((...((((..((((((..(((((......)))))..))))))...))))...)))).))))))))).))))))...))).)))))))))....(((((((((.((...)).))))..)))))..))..)))))))

###########################################################################################################################

>Contig10115.289.0	is_MIRNA
	VAL:	74.14	MeanVal:	1122.69947533333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccac-uuguauaagauag-aauuuacuuguaa
            ++++++-+++-+++---++++++-+++++++++|++++---++++--|++++++--+++++
            ++++++|+++-+++---++++++-+++++++++-++++---++++---++++++--+++++
    REV:    cgacga-uacccuaacaugccgagacuguggugaaacaaucucuaauauugaauacacauu
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:55.miRNA:311	aagauag-aauuuacuuguaa
                                                   *********************	40:::60	39--58	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:55.miRNA:312	uaagauag-aauuuacuugua
                                              *********************	35:::55	34--53	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:55.miRNA:313	uuguauaagauag-aauuuac
                                               *********************	36:::56	35--54	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:55.miRNA:314	uguauaagauag-aauuuacu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:55.miRNA:315	ugcuaaugagaucaaauggcu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:55.miRNA:316	auaagauag-aauuuacuugu
>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:55
	gcugcaagcauaucucgaaccccugcaaauugaucuucugagcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccacuuguauaagauagaauuuacuuguaaggcuaguuacacauaaguuauaaucucuaacaaaguggugucagagccguacaaucccauagcagcaacugacucuugaugaugcucuucgacugaguuuccauugguuuga
	((.....)).....(((((((....................((((((.(((.(((...((((((.(((((((((((((...((((..((((((..(((((......)))))..))))))...))))...)))).))))))))).))))))...))).)))))))))...........((((..((((.......))))...)))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig10115.289.1	is_MIRNA
	VAL:	74.14	MeanVal:	1122.69947533333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccac-uuguauaagauag-aauuuacuuguaa
            ++++++-+++-+++---++++++-+++++++++|++++---++++--|++++++--+++++
            ++++++|+++-+++---++++++-+++++++++-++++---++++---++++++--+++++
    REV:    cgacga-uacccuaacaugccgagacuguggugaaacaaucucuaauauugaauacacauu
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:56.miRNA:317	aagauag-aauuuacuuguaa
                                                   *********************	40:::60	39--58	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:56.miRNA:318	uaagauag-aauuuacuugua
                                              *********************	35:::55	34--53	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:56.miRNA:319	uuguauaagauag-aauuuac
                                               *********************	36:::56	35--54	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:56.miRNA:320	uguauaagauag-aauuuacu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:56.miRNA:321	ugcuaaugagaucaaauggcu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:56.miRNA:322	auaagauag-aauuuacuugu
>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:56
	gcugcaagcauaucucgaaccccugcaaauugaucuucugagcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccacuuguauaagauagaauuuacuuguaaggcuaguuacacauaaguuauaaucucuaacaaaguggugucagagccguacaaucccauagcagcaacugacucuugaugaugcucuucgacugaguuuccauugguuuga
	((.....)).....(((((((..((................((((((.(((.(((...((((((.(((((((((((((...((((..((((((..(((((......)))))..))))))...))))...)))).))))))))).))))))...))).)))))))))....(((((((((.((...)).))))..)))))..))..)))))))

###########################################################################################################################

>Contig10115.302.0	is_MIRNA
	VAL:	74.14	MeanVal:	1122.69947533333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccac-uuguauaagauag-aauuuacuuguaa
            ++++++-+++-+++---++++++-+++++++++|++++---++++--|++++++--+++++
            ++++++|+++-+++---++++++-+++++++++-++++---++++---++++++--+++++
    REV:    cgacga-uacccuaacaugccgagacuguggugaaacaaucucuaauauugaauacacauu
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:57.miRNA:323	aagauag-aauuuacuuguaa
                                                   *********************	40:::60	39--58	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:57.miRNA:324	uaagauag-aauuuacuugua
                                              *********************	35:::55	34--53	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:57.miRNA:325	uuguauaagauag-aauuuac
                                               *********************	36:::56	35--54	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:57.miRNA:326	uguauaagauag-aauuuacu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:57.miRNA:327	ugcuaaugagaucaaauggcu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:57.miRNA:328	auaagauag-aauuuacuugu
>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:57
	cucgaaccccugcaaauugaucuucugagcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccacuuguauaagauagaauuuacuuguaaggcuaguuacacauaaguuauaaucucuaacaaaguggugucagagccguacaaucccauagcagcaacugacucuugaugaugcucuucgacugaguuuccauugguuuga
	.(((((((....................((((((.(((.(((...((((((.(((((((((((((...((((..((((((..(((((......)))))..))))))...))))...)))).))))))))).))))))...))).)))))))))...........((((..((((.......))))...)))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig10115.302.1	is_MIRNA
	VAL:	74.14	MeanVal:	1122.69947533333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccac-uuguauaagauag-aauuuacuuguaa
            ++++++-+++-+++---++++++-+++++++++|++++---++++--|++++++--+++++
            ++++++|+++-+++---++++++-+++++++++-++++---++++---++++++--+++++
    REV:    cgacga-uacccuaacaugccgagacuguggugaaacaaucucuaauauugaauacacauu
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:58.miRNA:329	aagauag-aauuuacuuguaa
                                                   *********************	40:::60	39--58	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:58.miRNA:330	uaagauag-aauuuacuugua
                                              *********************	35:::55	34--53	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:58.miRNA:331	uuguauaagauag-aauuuac
                                               *********************	36:::56	35--54	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:58.miRNA:332	uguauaagauag-aauuuacu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:58.miRNA:333	ugcuaaugagaucaaauggcu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:58.miRNA:334	auaagauag-aauuuacuugu
>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:58
	cucgaaccccugcaaauugaucuucugagcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccacuuguauaagauagaauuuacuuguaaggcuaguuacacauaaguuauaaucucuaacaaaguggugucagagccguacaaucccauagcagcaacugacucuugaugaugcucuucgacugaguuuccauugguuuga
	.(((((((..((................((((((.(((.(((...((((((.(((((((((((((...((((..((((((..(((((......)))))..))))))...))))...)))).))))))))).))))))...))).)))))))))....(((((((((.((...)).))))..)))))..))..)))))))

###########################################################################################################################

>Contig10115.313.0	is_MIRNA
	VAL:	74.14	MeanVal:	1122.69947533333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccac-uuguauaagauag-aauuuacuuguaa
            ++++++-+++-+++---++++++-+++++++++|++++---++++--|++++++--+++++
            ++++++|+++-+++---++++++-+++++++++-++++---++++---++++++--+++++
    REV:    cgacga-uacccuaacaugccgagacuguggugaaacaaucucuaauauugaauacacauu
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:59.miRNA:335	aagauag-aauuuacuuguaa
                                                   *********************	40:::60	39--58	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:59.miRNA:336	uaagauag-aauuuacuugua
                                              *********************	35:::55	34--53	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:59.miRNA:337	uuguauaagauag-aauuuac
                                               *********************	36:::56	35--54	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:59.miRNA:338	uguauaagauag-aauuuacu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:59.miRNA:339	ugcuaaugagaucaaauggcu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:59.miRNA:340	auaagauag-aauuuacuugu
>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:59
	gcaaauugaucuucugagcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccacuuguauaagauagaauuuacuuguaaggcuaguuacacauaaguuauaaucucuaacaaaguggugucagagccguacaaucccauagcagcaacugacucuugaugaugcucuucgacugaguuuccauugguuuga
	.(((((..((.......((((((.(((.(((...((((((.(((((((((((((...((((..((((((..(((((......)))))..))))))...))))...)))).))))))))).))))))...))).)))))))))....(((((((((.((...)).))))..)))))...))..))))).

###########################################################################################################################

>Contig10115.313.1	is_MIRNA
	VAL:	74.14	MeanVal:	1122.69947533333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccac-uuguauaagauag-aauuuacuuguaa
            ++++++-+++-+++---++++++-+++++++++|++++---++++--|++++++--+++++
            ++++++|+++-+++---++++++-+++++++++-++++---++++---++++++--+++++
    REV:    cgacga-uacccuaacaugccgagacuguggugaaacaaucucuaauauugaauacacauu
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:60.miRNA:341	aagauag-aauuuacuuguaa
                                                   *********************	40:::60	39--58	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:60.miRNA:342	uaagauag-aauuuacuugua
                                              *********************	35:::55	34--53	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:60.miRNA:343	uuguauaagauag-aauuuac
                                               *********************	36:::56	35--54	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:60.miRNA:344	uguauaagauag-aauuuacu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:60.miRNA:345	ugcuaaugagaucaaauggcu
                                                  *********************	39:::59	38--57	>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:60.miRNA:346	auaagauag-aauuuacuugu
>>Contig10115.Lu0910.pre-miRNA:60
	gcaaauugaucuucugagcugcuaaugagaucaaauggcugugauaccacuuguauaagauagaauuuacuuguaaggcuaguuacacauaaguuauaaucucuaacaaaguggugucagagccguacaaucccauagcagcaacugacucuugaugaugcucuucgacugaguuuccauugguuuga
	.(((((..((.......((((((.(((.(((...((((((.(((((((((((((...((((..((((((..(((((......)))))..))))))...))))...)))).))))))))).))))))...))).)))))))))....(((((....(((......)))...)))))...))..))))).

###########################################################################################################################

>Contig10140.366.0	is_MIRNA
	VAL:	2.86	MeanVal:	17.108182	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caguaauucagcu---ggcc--uggaaaaucgcauucaac
            +++++++++-+++|||+++-||++++++++++-+++++++
            +++++++++|+++---+++---++++++++++-+++++++
    REV:    gucguuggg-cgaguuccgccaacuuuuuaguauaaguug
                              *********************	19:::39	16--34	>>Contig10140.Lu0910.pre-miRNA:61.miRNA:347	cc--uggaaaaucgcauucaa
                               *********************	20:::40	17--35	>>Contig10140.Lu0910.pre-miRNA:61.miRNA:348	c--uggaaaaucgcauucaac
                             *********************	18:::38	15--33	>>Contig10140.Lu0910.pre-miRNA:61.miRNA:349	gcc--uggaaaaucgcauuca
                            *********************	17:::37	14--32	>>Contig10140.Lu0910.pre-miRNA:61.miRNA:350	ggcc--uggaaaaucgcauuc
>>Contig10140.Lu0910.pre-miRNA:61
	ucaguaauucagcuggccuggaaaaucgcauucaacaugucucgauggcuuuuggcguauaagcuggucucaacuagugaaugcucggagcgguugaauaugauuuuucaaccgccuugagcggguugcugc
	.(((((((((.((((((.((((((((((.(((((((..((....)).((((..(((((....((((((....))))))..)))))..)))).))))))).))))))))))...)))...)))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig10155.480.0	is_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	13.3452266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccuccucucccu---auuggucgaauuuaaaccuac
            ++++++++++----|||+++++++++--------++++
            ++++++++++-------+++++++++-|||||||++++
    REV:    agggaggagauaauaccuaaccagcuc-------gaug
                  *********************	7:::27	7--24	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:62.miRNA:351	cucucccu---auuggucgaa
                   *********************	8:::28	8--25	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:62.miRNA:352	ucucccu---auuggucgaau
                 *********************	6:::26	6--23	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:62.miRNA:353	ccucucccu---auuggucga
                *********************	5:::25	5--22	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:62.miRNA:354	uccucucccu---auuggucg
              *********************	3:::23	3--20	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:62.miRNA:355	ccuccucucccu---auuggu
               *********************	4:::24	4--21	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:62.miRNA:356	cuccucucccu---auugguc
>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:62
	ucagcuccagguuauacaauaugcucgaccgaaguggccuaucccucugaacccuauuggucgagcucccuccucucccuauuggucgaauuuaaaccuacgaaguagcucgaccaauccauaauagaggagggaagggcaucuggggagucugguuaguucagcuaucacugcuggaauggaagccccaguguuuguucggcugu
	.((((.................((((((((((((.((..............)))).))))))))))((((((((((....(((((((((........((((...)))).))))))))).......)))))))))).(((((.((((((..((((.....((((((.......)))))).))))..))))))....))))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig10155.480.1	is_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	13.3452266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccuccucucccu---auuggucgaauuuaaaccuac
            ++++++++++----|||+++++++++--------++++
            ++++++++++-------+++++++++-|||||||++++
    REV:    agggaggagauaauaccuaaccagcuc-------gaug
                  *********************	7:::27	7--24	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:63.miRNA:357	cucucccu---auuggucgaa
                   *********************	8:::28	8--25	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:63.miRNA:358	ucucccu---auuggucgaau
                 *********************	6:::26	6--23	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:63.miRNA:359	ccucucccu---auuggucga
                *********************	5:::25	5--22	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:63.miRNA:360	uccucucccu---auuggucg
              *********************	3:::23	3--20	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:63.miRNA:361	ccuccucucccu---auuggu
               *********************	4:::24	4--21	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:63.miRNA:362	cuccucucccu---auugguc
>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:63
	ucagcuccagguuauacaauaugcucgaccgaaguggccuaucccucugaacccuauuggucgagcucccuccucucccuauuggucgaauuuaaaccuacgaaguagcucgaccaauccauaauagaggagggaagggcaucuggggagucugguuaguucagcuaucacugcuggaauggaagccccaguguuuguucggcugu
	.((((.................((((((((((((.((..((......))..)))).))))))))))((((((((((....(((((((((........((((...)))).))))))))).......)))))))))).(((((.((((((..((((.....((((((.......)))))).))))..))))))....))))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig10155.488.0	is_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	13.3452266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccuccucucccu---auuggucgaauuuaaaccuac
            ++++++++++----|||+++++++++--------++++
            ++++++++++-------+++++++++-|||||||++++
    REV:    agggaggagauaauaccuaaccagcuc-------gaug
                  *********************	7:::27	7--24	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:64.miRNA:363	cucucccu---auuggucgaa
                   *********************	8:::28	8--25	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:64.miRNA:364	ucucccu---auuggucgaau
                 *********************	6:::26	6--23	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:64.miRNA:365	ccucucccu---auuggucga
                *********************	5:::25	5--22	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:64.miRNA:366	uccucucccu---auuggucg
              *********************	3:::23	3--20	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:64.miRNA:367	ccuccucucccu---auuggu
               *********************	4:::24	4--21	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:64.miRNA:368	cuccucucccu---auugguc
>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:64
	agguuauacaauaugcucgaccgaaguggccuaucccucugaacccuauuggucgagcucccuccucucccuauuggucgaauuuaaaccuacgaaguagcucgaccaauccauaauagaggagggaagggcaucuggggagucugguuaguucagcuaucacugcuggaauggaagccccaguguuuguucggcuguguacuc
	.((.((((((....((((((((((((.((..............)))).))))))))))((((((((((....(((((((((........((((...)))).))))))))).......)))))))))).(((((.((((((..((((.....((((((.......)))))).))))..))))))....)))))...)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig10155.488.1	is_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	13.3452266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccuccucucccu---auuggucgaauuuaaaccuac
            ++++++++++----|||+++++++++--------++++
            ++++++++++-------+++++++++-|||||||++++
    REV:    agggaggagauaauaccuaaccagcuc-------gaug
                  *********************	7:::27	7--24	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:65.miRNA:369	cucucccu---auuggucgaa
                   *********************	8:::28	8--25	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:65.miRNA:370	ucucccu---auuggucgaau
                 *********************	6:::26	6--23	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:65.miRNA:371	ccucucccu---auuggucga
                *********************	5:::25	5--22	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:65.miRNA:372	uccucucccu---auuggucg
              *********************	3:::23	3--20	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:65.miRNA:373	ccuccucucccu---auuggu
               *********************	4:::24	4--21	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:65.miRNA:374	cuccucucccu---auugguc
>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:65
	agguuauacaauaugcucgaccgaaguggccuaucccucugaacccuauuggucgagcucccuccucucccuauuggucgaauuuaaaccuacgaaguagcucgaccaauccauaauagaggagggaagggcaucuggggagucugguuaguucagcuaucacugcuggaauggaagccccaguguuuguucggcuguguacuc
	.((.((((((....((((((((((((.((..((......))..)))).))))))))))((((((((((....(((((((((........((((...)))).))))))))).......)))))))))).(((((.((((((..((((.....((((((.......)))))).))))..))))))....)))))...)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig10155.491.0	is_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	13.3452266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccuccucucccu---auuggucgaauuuaaaccuac
            ++++++++++----|||+++++++++--------++++
            ++++++++++-------+++++++++-|||||||++++
    REV:    agggaggagauaauaccuaaccagcuc-------gaug
                  *********************	7:::27	7--24	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:66.miRNA:375	cucucccu---auuggucgaa
                   *********************	8:::28	8--25	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:66.miRNA:376	ucucccu---auuggucgaau
                 *********************	6:::26	6--23	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:66.miRNA:377	ccucucccu---auuggucga
                *********************	5:::25	5--22	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:66.miRNA:378	uccucucccu---auuggucg
              *********************	3:::23	3--20	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:66.miRNA:379	ccuccucucccu---auuggu
               *********************	4:::24	4--21	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:66.miRNA:380	cuccucucccu---auugguc
>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:66
	uuauacaauaugcucgaccgaaguggccuaucccucugaacccuauuggucgagcucccuccucucccuauuggucgaauuuaaaccuacgaaguagcucgaccaauccauaauagaggagggaagggcaucuggggagucugguuaguucagcuaucacugcuggaauggaagccccaguguuuguucggcuguguac
	.((((((....((((((((((((.((..............)))).))))))))))((((((((((....(((((((((........((((...)))).))))))))).......)))))))))).(((((.((((((..((((.....((((((.......)))))).))))..))))))....)))))...)))))).

###########################################################################################################################

>Contig10155.491.1	is_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	13.3452266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccuccucucccu---auuggucgaauuuaaaccuac
            ++++++++++----|||+++++++++--------++++
            ++++++++++-------+++++++++-|||||||++++
    REV:    agggaggagauaauaccuaaccagcuc-------gaug
                  *********************	7:::27	7--24	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:67.miRNA:381	cucucccu---auuggucgaa
                   *********************	8:::28	8--25	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:67.miRNA:382	ucucccu---auuggucgaau
                 *********************	6:::26	6--23	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:67.miRNA:383	ccucucccu---auuggucga
                *********************	5:::25	5--22	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:67.miRNA:384	uccucucccu---auuggucg
              *********************	3:::23	3--20	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:67.miRNA:385	ccuccucucccu---auuggu
               *********************	4:::24	4--21	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:67.miRNA:386	cuccucucccu---auugguc
>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:67
	uuauacaauaugcucgaccgaaguggccuaucccucugaacccuauuggucgagcucccuccucucccuauuggucgaauuuaaaccuacgaaguagcucgaccaauccauaauagaggagggaagggcaucuggggagucugguuaguucagcuaucacugcuggaauggaagccccaguguuuguucggcuguguac
	.((((((....((((((((((((.((..((......))..)))).))))))))))((((((((((....(((((((((........((((...)))).))))))))).......)))))))))).(((((.((((((..((((.....((((((.......)))))).))))..))))))....)))))...)))))).

###########################################################################################################################

>Contig10155.502.0	is_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	13.3452266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccuccucucccu---auuggucgaauuuaaaccuac
            ++++++++++----|||+++++++++--------++++
            ++++++++++-------+++++++++-|||||||++++
    REV:    agggaggagauaauaccuaaccagcuc-------gaug
                  *********************	7:::27	7--24	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:68.miRNA:387	cucucccu---auuggucgaa
                   *********************	8:::28	8--25	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:68.miRNA:388	ucucccu---auuggucgaau
                 *********************	6:::26	6--23	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:68.miRNA:389	ccucucccu---auuggucga
                *********************	5:::25	5--22	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:68.miRNA:390	uccucucccu---auuggucg
              *********************	3:::23	3--20	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:68.miRNA:391	ccuccucucccu---auuggu
               *********************	4:::24	4--21	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:68.miRNA:392	cuccucucccu---auugguc
>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:68
	gcucgaccgaaguggccuaucccucugaacccuauuggucgagcucccuccucucccuauuggucgaauuuaaaccuacgaaguagcucgaccaauccauaauagaggagggaagggcaucuggggagucugguuaguucagcuaucacugcuggaauggaagccccaguguuuguucg
	((((((((((((.((..............)))).))))))))))((((((((((....(((((((((........((((...)))).))))))))).......)))))))))).(((((.((((((..((((.....((((((.......)))))).))))..))))))....))))).

###########################################################################################################################

>Contig10155.502.1	is_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	13.3452266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccuccucucccu---auuggucgaauuuaaaccuac
            ++++++++++----|||+++++++++--------++++
            ++++++++++-------+++++++++-|||||||++++
    REV:    agggaggagauaauaccuaaccagcuc-------gaug
                  *********************	7:::27	7--24	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:69.miRNA:393	cucucccu---auuggucgaa
                   *********************	8:::28	8--25	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:69.miRNA:394	ucucccu---auuggucgaau
                 *********************	6:::26	6--23	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:69.miRNA:395	ccucucccu---auuggucga
                *********************	5:::25	5--22	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:69.miRNA:396	uccucucccu---auuggucg
              *********************	3:::23	3--20	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:69.miRNA:397	ccuccucucccu---auuggu
               *********************	4:::24	4--21	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:69.miRNA:398	cuccucucccu---auugguc
>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:69
	gcucgaccgaaguggccuaucccucugaacccuauuggucgagcucccuccucucccuauuggucgaauuuaaaccuacgaaguagcucgaccaauccauaauagaggagggaagggcaucuggggagucugguuaguucagcuaucacugcuggaauggaagccccaguguuuguucg
	((((((((((((.((..((......))..)))).))))))))))((((((((((....(((((((((........((((...)))).))))))))).......)))))))))).(((((.((((((..((((.....((((((.......)))))).))))..))))))....))))).

###########################################################################################################################

>Contig10155.537.0	is_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	13.3452266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccuccucucccu---auuggucgaauuuaaaccuac
            ++++++++++----|||+++++++++--------++++
            ++++++++++-------+++++++++-|||||||++++
    REV:    agggaggagauaauaccuaaccagcuc-------gaug
                  *********************	7:::27	7--24	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:70.miRNA:399	cucucccu---auuggucgaa
                   *********************	8:::28	8--25	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:70.miRNA:400	ucucccu---auuggucgaau
                 *********************	6:::26	6--23	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:70.miRNA:401	ccucucccu---auuggucga
                *********************	5:::25	5--22	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:70.miRNA:402	uccucucccu---auuggucg
              *********************	3:::23	3--20	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:70.miRNA:403	ccuccucucccu---auuggu
               *********************	4:::24	4--21	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:70.miRNA:404	cuccucucccu---auugguc
>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:70
	uggucgagcucccuccucucccuauuggucgaauuuaaaccuacgaaguagcucgaccaauccauaauagaggagggaagggcaucuggggagucugguuaguucagcuaucacugcuggaauggaagccccaguguuuguucggcug
	.((((((((((((((((((....(((((((((........((((...)))).))))))))).......)))))))))).(((((.((((((..((((.....((((((.......)))))).))))..))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig10155.545.0	is_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	13.3452266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccuccucucccu---auuggucgaauuuaaaccuac
            ++++++++++----|||+++++++++--------++++
            ++++++++++-------+++++++++-|||||||++++
    REV:    agggaggagauaauaccuaaccagcuc-------gaug
                  *********************	7:::27	7--24	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:71.miRNA:405	cucucccu---auuggucgaa
                   *********************	8:::28	8--25	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:71.miRNA:406	ucucccu---auuggucgaau
                 *********************	6:::26	6--23	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:71.miRNA:407	ccucucccu---auuggucga
                *********************	5:::25	5--22	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:71.miRNA:408	uccucucccu---auuggucg
              *********************	3:::23	3--20	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:71.miRNA:409	ccuccucucccu---auuggu
               *********************	4:::24	4--21	>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:71.miRNA:410	cuccucucccu---auugguc
>>Contig10155.Lu0910.pre-miRNA:71
	cucccuccucucccuauuggucgaauuuaaaccuacgaaguagcucgaccaauccauaauagaggagggaagggcaucuggggagucugguuaguucagcuaucacugcuggaauggaagccccaguguuuguucg
	.((((((((((....(((((((((........((((...)))).))))))))).......)))))))))).(((((.((((((..((((.....((((((.......)))))).))))..))))))....))))).

###########################################################################################################################

>Contig10216.669.0	is_MIRNA
	VAL:	25.60	MeanVal:	91.2430053333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcauuuguuguaggguaaac-auuguaa
            ++++++++--+++++-++-+++|+++++++
            ++++++++--+++++-++-+++-+++++++
    REV:    cauguaaguuauaucacaguugcugacauu
                     *********************	10:::30	10--29	>>Contig10216.Lu0910.pre-miRNA:72.miRNA:411	uuguaggguaaac-auuguaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig10216.Lu0910.pre-miRNA:72.miRNA:412	ugcauuuguuguaggguaaac
                    *********************	9:::29	9--28	>>Contig10216.Lu0910.pre-miRNA:72.miRNA:413	guuguaggguaaac-auugua
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig10216.Lu0910.pre-miRNA:72.miRNA:414	cauuuguuguaggguaaac-a
>>Contig10216.Lu0910.pre-miRNA:72
	gugcauuuguuguaggguaaacauuguaagcuguuuuauuacagucguugacacuauauugaauguacc
	((((((((..(((((.((.((((((((((.........))))))).))).)).)))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig10216.694.0	is_MIRNA
	VAL:	10.87	MeanVal:	38.584595	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauauuga-auguaccgauguauguuucgaaacauauuucga
            +++++---|++++-++------+++++++++++++--+++++
            +++++----++++-++--||||+++++++++++++||+++++
    REV:    auguauuuguacaaggac----acaaagcuuugua--aagcu
                                 *********************	22:::42	21--41	>>Contig10216.Lu0910.pre-miRNA:73.miRNA:415	auguuucgaaacauauuucga
                                *********************	21:::41	20--40	>>Contig10216.Lu0910.pre-miRNA:73.miRNA:416	uauguuucgaaacauauuucg
>>Contig10216.Lu0910.pre-miRNA:73
	guaagcuguuuuauuacagucguugacacuauauugaauguaccgauguauguuucgaaacauauuucgaaaugggucgaaauguuucgaaacacaggaacauguuuauguaauccuuaagacaugcuuacucaaucuauuguuccaggucgaaacacaggaacau
	(((((((((((((.....(((...)))..(((((...((((.((......(((((((((((((..(((((......))))))))))))))))))..)).))))....))))).....))))))).)))))).........((((((..((....))...)))))).

###########################################################################################################################

>Contig10344.632.0	is_MIRNA
	VAL:	3.90	MeanVal:	7.26869133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caacgagcaagacc-cgggagugaaacugcaug
            ++++++++++----|++++---++++-++++++
            ++++++++++-----++++--|++++|++++++
    REV:    guuguucguuacccugccccu-uuuu-acguau
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig10344.Lu0910.pre-miRNA:74.miRNA:417	agcaagacc-cgggagugaaa
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig10344.Lu0910.pre-miRNA:74.miRNA:418	aacgagcaagacc-cgggagu
>>Contig10344.Lu0910.pre-miRNA:74
	ucaacgagcaagacccgggagugaaacugcaugucaguauuaugcauuuuuccccgucccauugcuuguugcucuccaggauacgagcaugguuggucagauccuguggaga
	.((((((((((....((((...((((.((((((.......))))))))))..)))).....))))))))))(((..((((((..((.((....)).))..))))))..))).

###########################################################################################################################

>Contig10422.315.0	is_MIRNA
	VAL:	1.13	MeanVal:	7.16115399999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaucaaucaguaaggcuucuaugauucaa---agggauagu--guc-cagguuac
            ++++-++++-+++++++++++----+++-|||+++-++++-||++-|++++++++
            ++++|++++-+++++++++++--||+++----+++-++++---++--++++++++
    REV:    uugg-uaguaauuccgaaggucc--aguauaauccgugucucucauaguucggug
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig10422.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:419	aucaaucaguaaggcuucuau
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10422.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:420	aucaguaaggcuucuaugauu
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10422.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:421	caguaaggcuucuaugauuca
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig10422.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:422	aguaaggcuucuaugauucaa
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig10422.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:423	ucaaucaguaaggcuucuaug
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10422.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:424	ucaguaaggcuucuaugauuc
>>Contig10422.Lu0910.pre-miRNA:75
	caaucaaucaguaaggcuucuaugauucaaagggauaguguccagguuacaacuugugaauaucuucacuguccgguggaugauaaagagguacugguauguugaucuuguuggagaaaugaaacuaguacuguggcuugauacucucugugccuaauaugaccuggaagccuuaaugaugguuu
	.((((.((((.(((((((((((....(((.(((.((((.((.((((((((..........((((((((((....)))))).))))....(((((((((..(((..(((....)))..)))...)))))))))))))))))..))...)))).)))....)))..))))))))))).)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig10422.618.0	is_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	5.43518966666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaca----ggcggu-cuauugugaguuucuacuu
            ++++++||||++++++|+++----++++++++-+++
            ++++++----++++++-+++----++++++++|+++
    REV:    uuaugugguaucgucaugauuuguuucaaagg-gag
                          *********************	15:::35	11--30	>>Contig10422.Lu0910.pre-miRNA:76.miRNA:425	gu-cuauugugaguuucuacu
                      *********************	11:::31	7--26	>>Contig10422.Lu0910.pre-miRNA:76.miRNA:426	ggcggu-cuauugugaguuuc
                       *********************	12:::32	8--27	>>Contig10422.Lu0910.pre-miRNA:76.miRNA:427	gcggu-cuauugugaguuucu
                           *********************	16:::36	12--31	>>Contig10422.Lu0910.pre-miRNA:76.miRNA:428	u-cuauugugaguuucuacuu
                         *********************	14:::34	10--29	>>Contig10422.Lu0910.pre-miRNA:76.miRNA:429	ggu-cuauugugaguuucuac
                        *********************	13:::33	9--28	>>Contig10422.Lu0910.pre-miRNA:76.miRNA:430	cggu-cuauugugaguuucua
>>Contig10422.Lu0910.pre-miRNA:76
	caguacaggcggucuauugugaguuucuacuugaaagaaugagggaaacuuuguuuaguacugcuaugguguauuu
	.(((((((((((((((....((((((((.(((........)))))))))))....))).))))))....)))))).

###########################################################################################################################

>Contig10553.513.0	is_MIRNA
	VAL:	2.72	MeanVal:	16.9521751666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggaugggggacaacgaugacaaauugcuuccu
            ++-+++-++++-----+++++++++++++++++
            ++-+++-++++----|+++++++++++++++++
    REV:    augugcgccuuuaag-uacuguuuggcggagga
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig10553.Lu0910.pre-miRNA:77.miRNA:431	augggggacaacgaugacaaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig10553.Lu0910.pre-miRNA:77.miRNA:432	acaacgaugacaaauugcuuc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10553.Lu0910.pre-miRNA:77.miRNA:433	gggacaacgaugacaaauugc
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig10553.Lu0910.pre-miRNA:77.miRNA:434	gacaacgaugacaaauugcuu
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig10553.Lu0910.pre-miRNA:77.miRNA:435	caacgaugacaaauugcuucc
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig10553.Lu0910.pre-miRNA:77.miRNA:436	aacgaugacaaauugcuuccu
>>Contig10553.Lu0910.pre-miRNA:77
	uuggggacauuggcuuuugauggaugggggacaacgaugacaaauugcuuccuggagaggaggcgguuugucaugaauuuccgcguguaaacguugacugcauuggacuuacuguuuucccuuuccgccaugguugcugcuugcuucgugaaaugaagaagucaauagcagcccuugcagucaaaucucggaagccc
	.((....))..(((((((((((.(((.((((.....(((((((((((((((((....)))))))))))))))))....)))).))).))....(((((((((..(((................))).....((((((((.(((((((..........)))).)))))))))))..)))))))))...))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig10553.524.0	is_MIRNA
	VAL:	2.72	MeanVal:	16.9521751666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggaugggggacaacgaugacaaauugcuuccu
            ++-+++-++++-----+++++++++++++++++
            ++-+++-++++----|+++++++++++++++++
    REV:    augugcgccuuuaag-uacuguuuggcggagga
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig10553.Lu0910.pre-miRNA:78.miRNA:437	augggggacaacgaugacaaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig10553.Lu0910.pre-miRNA:78.miRNA:438	acaacgaugacaaauugcuuc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10553.Lu0910.pre-miRNA:78.miRNA:439	gggacaacgaugacaaauugc
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig10553.Lu0910.pre-miRNA:78.miRNA:440	gacaacgaugacaaauugcuu
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig10553.Lu0910.pre-miRNA:78.miRNA:441	caacgaugacaaauugcuucc
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig10553.Lu0910.pre-miRNA:78.miRNA:442	aacgaugacaaauugcuuccu
>>Contig10553.Lu0910.pre-miRNA:78
	ggcuuuugauggaugggggacaacgaugacaaauugcuuccuggagaggaggcgguuugucaugaauuuccgcguguaaacguugacugcauuggacuuacuguuuucccuuuccgccaugguugcugcuugcuucgugaaaugaagaagucaauagcagcccuugcagucaaaucucggaagccc
	(((((((((((.(((.((((.....(((((((((((((((((....)))))))))))))))))....)))).))).))....(((((((((..(((................))).....((((((((.(((((((..........)))).)))))))))))..)))))))))...))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.300.0	is_MIRNA
	VAL:	3.89	MeanVal:	37.0558705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++++----------+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++++--------||+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-uggggcagaauccuu--uuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:79.miRNA:443	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:79.miRNA:444	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:79.miRNA:445	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:79.miRNA:446	aggguuauaauaucugcuaau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:79.miRNA:447	cuaauaaccccguacgucuca
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:79.miRNA:448	uuaaggguuauaauaucugcu
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:79
	aauauugcgaucgccaacgagagugccuauugggaccaagcgauuucaccggcacaauuaguuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuua
	.((((((((...((.((((.(((.((((....((.((.(((..((((.((((((...((.(((..(((((.....(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((((..........(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))........))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).)))).........)))))..))).))...)))))).))))..))))))).))))))).)))).)).))))))))..(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....)))))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.300.1	is_MIRNA
	VAL:	1.16	MeanVal:	14.2374173333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auauugcgaucgccaacgagagugccuauugggaccaagcgauuucaccggcacaauuaguuucaauacau--guc
            ++++++++---++-++++-+++-++++----++-++-+++--++++-++++++---++-+++--+++++--||+++
            ++++++++-||++-++++-+++|++++-|||++|++|+++--++++-++++++---++-+++--+++++----+++
    REV:    uguaaugua--cgauuguacuu-cggaa---uc-gg-ucgaagaagagguuguuagaaauaauauuaugaaguuag
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:80.miRNA:449	gcacaauuaguuucaauacau
                                                               *********************	52:::72	52--71	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:80.miRNA:450	cacaauuaguuucaauacau-
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:80.miRNA:451	cggcacaauuaguuucaauac
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:80.miRNA:452	ccggcacaauuaguuucaaua
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:80.miRNA:453	ggcacaauuaguuucaauaca
                                                                *********************	53:::73	53--71	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:80.miRNA:454	acaauuaguuucaauacau--
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:80
	aauauugcgaucgccaacgagagugccuauugggaccaagcgauuucaccggcacaauuaguuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuua
	.((((((((...((.((((.(((.((((....((.((.(((..((((.((((((...((.(((..(((((..(((.((..((((((.((((((.(((...(((.(((((((..........(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))........))))))))))...))).))))))))))))..))..((((.((((((((((....)))))))))).))))..)))....)))))..))).))...)))))).))))..))))))).))))))).)))).)).))))))))..(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....)))))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.300.2	is_MIRNA
	VAL:	1.75	MeanVal:	16.4115933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucagu--aaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++----++++-++-||+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++||||++++-++---+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-ugggg----cagaauccuuuuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:81.miRNA:455	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:81.miRNA:456	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:81.miRNA:457	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:81.miRNA:458	aggguuauaauaucugcuaau
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:81.miRNA:459	uuaaggguuauaauaucugcu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:81.miRNA:460	uauaauaucugcuaauaaccc
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:81
	aauauugcgaucgccaacgagagugccuauugggaccaagcgauuucaccggcacaauuaguuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuua
	.((((((((...((.((((.(((.((((....((.((.(((..((((.((((((...((.(((..(((((.....(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((....((((.((.(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))...)).))))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).)))).........)))))..))).))...)))))).))))..))))))).))))))).)))).)).))))))))..(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....)))))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.309.1	is_MIRNA
	VAL:	1.75	MeanVal:	16.4115933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucagu--aaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++----++++-++-||+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++||||++++-++---+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-ugggg----cagaauccuuuuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:82.miRNA:461	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:82.miRNA:462	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:82.miRNA:463	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:82.miRNA:464	aggguuauaauaucugcuaau
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:82.miRNA:465	uuaaggguuauaauaucugcu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:82.miRNA:466	uauaauaucugcuaauaaccc
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:82
	aucgccaacgagagugccuauugggaccaagcgauuucaccggcacaauuaguuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacu
	.((.(((((((..(((((...(((((........)))))..)))))......(((((((.......(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((....((((.((.(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))...)).))))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).))))...)))))))..............))))))).)).((((((......))))))..(((..(((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).)))..))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.312.0	is_MIRNA
	VAL:	3.89	MeanVal:	37.0558705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++++----------+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++++--------||+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-uggggcagaauccuu--uuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:83.miRNA:467	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:83.miRNA:468	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:83.miRNA:469	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:83.miRNA:470	aggguuauaauaucugcuaau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:83.miRNA:471	cuaauaaccccguacgucuca
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:83.miRNA:472	uuaaggguuauaauaucugcu
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:83
	gccaacgagagugccuauugggaccaagcgauuucaccggcacaauuaguuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacu
	.(((((((..(((((...(((((........)))))..)))))......(((((((.......(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((((..........(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))........))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).))))...)))))))..............)))))))....((((((......))))))..(((..(((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).)))..))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.312.1	is_MIRNA
	VAL:	1.75	MeanVal:	16.4115933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucagu--aaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++----++++-++-||+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++||||++++-++---+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-ugggg----cagaauccuuuuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:84.miRNA:473	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:84.miRNA:474	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:84.miRNA:475	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:84.miRNA:476	aggguuauaauaucugcuaau
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:84.miRNA:477	uuaaggguuauaauaucugcu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:84.miRNA:478	uauaauaucugcuaauaaccc
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:84
	gccaacgagagugccuauugggaccaagcgauuucaccggcacaauuaguuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacu
	.(((((((..(((((...(((((........)))))..)))))......(((((((.......(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((....((((.((.(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))...)).))))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).))))...)))))))..............)))))))....((((((......))))))..(((..(((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).)))..))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.312.2	is_MIRNA
	VAL:	3.89	MeanVal:	37.0558705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++++----------+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++++--------||+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-uggggcagaauccuu--uuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:85.miRNA:479	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:85.miRNA:480	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:85.miRNA:481	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:85.miRNA:482	aggguuauaauaucugcuaau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:85.miRNA:483	cuaauaaccccguacgucuca
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:85.miRNA:484	uuaaggguuauaauaucugcu
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:85
	gccaacgagagugccuauugggaccaagcgauuucaccggcacaauuaguuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacu
	.(((((((..(((((...(((((........)))))..)))))......(((((((.......(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((((..........(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))........))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).))))...)))))))..............)))))))....((((((......))))))..(((..(((.(((.....((..(((..(((.....)))...)))..)).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).)))..))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.317.0	is_MIRNA
	VAL:	3.89	MeanVal:	37.0558705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++++----------+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++++--------||+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-uggggcagaauccuu--uuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:86.miRNA:485	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:86.miRNA:486	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:86.miRNA:487	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:86.miRNA:488	aggguuauaauaucugcuaau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:86.miRNA:489	cuaauaaccccguacgucuca
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:86.miRNA:490	uuaaggguuauaauaucugcu
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:86
	cgagagugccuauugggaccaagcgauuucaccggcacaauuaguuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacucca
	...(((.((((....((.((.(((..((((.((((((...((.(((..(((((.....(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((((..........(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))........))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).)))).........)))))..))).))...)))))).))))..))))))).)))))))..(((..(((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).)))..)))....

###########################################################################################################################

>Contig10787.317.2	is_MIRNA
	VAL:	1.75	MeanVal:	16.4115933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucagu--aaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++----++++-++-||+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++||||++++-++---+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-ugggg----cagaauccuuuuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:87.miRNA:491	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:87.miRNA:492	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:87.miRNA:493	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:87.miRNA:494	aggguuauaauaucugcuaau
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:87.miRNA:495	uuaaggguuauaauaucugcu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:87.miRNA:496	uauaauaucugcuaauaaccc
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:87
	cgagagugccuauugggaccaagcgauuucaccggcacaauuaguuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacucca
	...(((.((((....((.((.(((..((((.((((((...((.(((..(((((.....(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((....((((.((.(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))...)).))))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).)))).........)))))..))).))...)))))).))))..))))))).)))))))..(((..(((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).)))..)))....

###########################################################################################################################

>Contig10787.324.0	is_MIRNA
	VAL:	3.89	MeanVal:	37.0558705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++++----------+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++++--------||+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-uggggcagaauccuu--uuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:88.miRNA:497	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:88.miRNA:498	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:88.miRNA:499	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:88.miRNA:500	aggguuauaauaucugcuaau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:88.miRNA:501	cuaauaaccccguacgucuca
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:88.miRNA:502	uuaaggguuauaauaucugcu
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:88
	gccuauugggaccaagcgauuucaccggcacaauuaguuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacu
	((((....((.((.(((..((((.((((((...((.(((..(((((.....(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((((..........(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))........))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).)))).........)))))..))).))...)))))).))))..))))))).)))).....(((..(((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).)))..))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.324.1	is_MIRNA
	VAL:	3.91	MeanVal:	37.2923385	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            ++--++++++-++++++-+++---+++-+++++++----------+++++---++++++++++---++++++
            ++--++++++|++++++-+++---+++|+++++++--------||+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    ccugauuccc-guauuaaaggaguuug-uggggcagaauccuu--uuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:89.miRNA:503	aaggguuauaauaucugcuaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:89.miRNA:504	uaaggguuauaauaucugcua
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:89.miRNA:505	auaauaucugcuaauaacccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:89.miRNA:506	aggguuauaauaucugcuaau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:89.miRNA:507	cuaauaaccccguacgucuca
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:89.miRNA:508	uuaaggguuauaauaucugcu
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:89
	gccuauugggaccaagcgauuucaccggcacaauuaguuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacu
	((((....((.((.(((..((((.((((((...((.(((..(((((..(((.((..((((((.((((((.(((...(((.(((((((..........(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))........))))))))))...))).))))))))))))..))..((((.((((((((((....)))))))))).))))..)))....)))))..))).))...)))))).))))..))))))).)))).....(((..(((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).)))..))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.324.2	is_MIRNA
	VAL:	1.75	MeanVal:	16.4115933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucagu--aaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++----++++-++-||+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++||||++++-++---+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-ugggg----cagaauccuuuuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:90.miRNA:509	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:90.miRNA:510	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:90.miRNA:511	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:90.miRNA:512	aggguuauaauaucugcuaau
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:90.miRNA:513	uuaaggguuauaauaucugcu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:90.miRNA:514	uauaauaucugcuaauaaccc
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:90
	gccuauugggaccaagcgauuucaccggcacaauuaguuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacu
	((((....((.((.(((..((((.((((((...((.(((..(((((.....(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((....((((.((.(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))...)).))))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).)))).........)))))..))).))...)))))).))))..))))))).)))).....(((..(((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).)))..))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.326.0	is_MIRNA
	VAL:	3.89	MeanVal:	37.0558705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++++----------+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++++--------||+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-uggggcagaauccuu--uuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:91.miRNA:515	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:91.miRNA:516	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:91.miRNA:517	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:91.miRNA:518	aggguuauaauaucugcuaau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:91.miRNA:519	cuaauaaccccguacgucuca
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:91.miRNA:520	uuaaggguuauaauaucugcu
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:91
	cuauugggaccaagcgauuucaccggcacaauuaguuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuua
	.(((((((.((.((....((((((((((((.....(((((((.......(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((((..........(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))........))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).))))...)))))))...............((((((....((((((......))))))...)))))).....))))))).)))))))))....)))))))........((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....)))))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.326.1	is_MIRNA
	VAL:	1.75	MeanVal:	16.4115933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucagu--aaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++----++++-++-||+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++||||++++-++---+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-ugggg----cagaauccuuuuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:92.miRNA:521	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:92.miRNA:522	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:92.miRNA:523	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:92.miRNA:524	aggguuauaauaucugcuaau
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:92.miRNA:525	uuaaggguuauaauaucugcu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:92.miRNA:526	uauaauaucugcuaauaaccc
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:92
	cuauugggaccaagcgauuucaccggcacaauuaguuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuua
	.(((((((.((.((....((((((((((((.....(((((((.......(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((....((((.((.(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))...)).))))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).))))...)))))))...............((((((....((((((......))))))...)))))).....))))))).)))))))))....)))))))........((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....)))))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.343.0	is_MIRNA
	VAL:	3.89	MeanVal:	37.0558705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++++----------+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++++--------||+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-uggggcagaauccuu--uuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:93.miRNA:527	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:93.miRNA:528	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:93.miRNA:529	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:93.miRNA:530	aggguuauaauaucugcuaau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:93.miRNA:531	cuaauaaccccguacgucuca
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:93.miRNA:532	uuaaggguuauaauaucugcu
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:93
	uuucaccggcacaauuaguuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacu
	.(((.((((((...((.(((..(((((.....(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((((..........(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))........))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).)))).........)))))..))).))...)))))).)))((((((......))))))..(((..(((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).)))..))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.343.1	is_MIRNA
	VAL:	3.91	MeanVal:	37.2923385	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            ++--++++++-++++++-+++---+++-+++++++----------+++++---++++++++++---++++++
            ++--++++++|++++++-+++---+++|+++++++--------||+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    ccugauuccc-guauuaaaggaguuug-uggggcagaauccuu--uuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:94.miRNA:533	aaggguuauaauaucugcuaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:94.miRNA:534	uaaggguuauaauaucugcua
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:94.miRNA:535	auaauaucugcuaauaacccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:94.miRNA:536	aggguuauaauaucugcuaau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:94.miRNA:537	cuaauaaccccguacgucuca
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:94.miRNA:538	uuaaggguuauaauaucugcu
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:94
	uuucaccggcacaauuaguuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacu
	.(((.((((((...((.(((..(((((..(((.((..((((((.((((((.(((...(((.(((((((..........(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))........))))))))))...))).))))))))))))..))..((((.((((((((((....)))))))))).))))..)))....)))))..))).))...)))))).)))((((((......))))))..(((..(((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).)))..))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.343.2	is_MIRNA
	VAL:	1.75	MeanVal:	16.4115933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucagu--aaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++----++++-++-||+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++||||++++-++---+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-ugggg----cagaauccuuuuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:95.miRNA:539	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:95.miRNA:540	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:95.miRNA:541	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:95.miRNA:542	aggguuauaauaucugcuaau
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:95.miRNA:543	uuaaggguuauaauaucugcu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:95.miRNA:544	uauaauaucugcuaauaaccc
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:95
	uuucaccggcacaauuaguuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacu
	.(((.((((((...((.(((..(((((.....(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((....((((.((.(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))...)).))))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).)))).........)))))..))).))...)))))).)))((((((......))))))..(((..(((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).)))..))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.347.0	is_MIRNA
	VAL:	3.91	MeanVal:	37.2923385	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            ++--++++++-++++++-+++---+++-+++++++----------+++++---++++++++++---++++++
            ++--++++++|++++++-+++---+++|+++++++--------||+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    ccugauuccc-guauuaaaggaguuug-uggggcagaauccuu--uuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:96.miRNA:545	aaggguuauaauaucugcuaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:96.miRNA:546	uaaggguuauaauaucugcua
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:96.miRNA:547	auaauaucugcuaauaacccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:96.miRNA:548	aggguuauaauaucugcuaau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:96.miRNA:549	cuaauaaccccguacgucuca
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:96.miRNA:550	uuaaggguuauaauaucugcu
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:96
	accggcacaauuaguuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacu
	.((((((...((.(((..(((((..(((.((..((((((.((((((.(((...(((.(((((((..........(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))........))))))))))...))).))))))))))))..))..((((.((((((((((....)))))))))).))))..)))....)))))..))).))...))))))....((((((......))))))..(((..(((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).)))..))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.347.1	is_MIRNA
	VAL:	3.89	MeanVal:	37.0558705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++++----------+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++++--------||+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-uggggcagaauccuu--uuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:97.miRNA:551	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:97.miRNA:552	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:97.miRNA:553	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:97.miRNA:554	aggguuauaauaucugcuaau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:97.miRNA:555	cuaauaaccccguacgucuca
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:97.miRNA:556	uuaaggguuauaauaucugcu
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:97
	accggcacaauuaguuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacu
	.((((((...((.(((..(((((.....(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((((..........(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))........))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).)))).........)))))..))).))...))))))....((((((......))))))..(((..(((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).)))..))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.347.2	is_MIRNA
	VAL:	1.74	MeanVal:	16.314284	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucagu--aaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            ++--++++++-++++++-+++---+++-+++++----++++-++-||+++++---++++++++++---++++++
            ++--++++++|++++++-+++---+++|+++++||||++++-++---+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    ccugauuccc-guauuaaaggaguuug-ugggg----cagaauccuuuuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:98.miRNA:557	aaggguuauaauaucugcuaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:98.miRNA:558	uaaggguuauaauaucugcua
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:98.miRNA:559	auaauaucugcuaauaacccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:98.miRNA:560	aggguuauaauaucugcuaau
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:98.miRNA:561	uuaaggguuauaauaucugcu
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:98.miRNA:562	uauaauaucugcuaauaaccc
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:98
	accggcacaauuaguuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacu
	.((((((...((.(((..(((((..(((.((..((((((.((((((.(((...(((.(((((....((((.((.(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))...)).))))))))))))...))).))))))))))))..))..((((.((((((((((....)))))))))).))))..)))....)))))..))).))...))))))....((((((......))))))..(((..(((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).)))..))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.352.0	is_MIRNA
	VAL:	3.89	MeanVal:	37.0558705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++++----------+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++++--------||+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-uggggcagaauccuu--uuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:99.miRNA:563	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:99.miRNA:564	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:99.miRNA:565	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:99.miRNA:566	aggguuauaauaucugcuaau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:99.miRNA:567	cuaauaaccccguacgucuca
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:99.miRNA:568	uuaaggguuauaauaucugcu
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:99
	cacaauuaguuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacucca
	.((((((.(((..(((((.....(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((((..........(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))........))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).)))).........)))))..)))...)))))).((((..((((((......))))))......((((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).))))...)))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.352.1	is_MIRNA
	VAL:	3.91	MeanVal:	37.2923385	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            ++--++++++-++++++-+++---+++-+++++++----------+++++---++++++++++---++++++
            ++--++++++|++++++-+++---+++|+++++++--------||+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    ccugauuccc-guauuaaaggaguuug-uggggcagaauccuu--uuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:100.miRNA:569	aaggguuauaauaucugcuaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:100.miRNA:570	uaaggguuauaauaucugcua
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:100.miRNA:571	auaauaucugcuaauaacccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:100.miRNA:572	aggguuauaauaucugcuaau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:100.miRNA:573	cuaauaaccccguacgucuca
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:100.miRNA:574	uuaaggguuauaauaucugcu
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:100
	cacaauuaguuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacucca
	.((((((.(((..(((((..(((.((..((((((.((((((.(((...(((.(((((((..........(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))........))))))))))...))).))))))))))))..))..((((.((((((((((....)))))))))).))))..)))....)))))..)))...)))))).((((..((((((......))))))......((((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).))))...)))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.352.2	is_MIRNA
	VAL:	1.74	MeanVal:	16.314284	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucagu--aaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            ++--++++++-++++++-+++---+++-+++++----++++-++-||+++++---++++++++++---++++++
            ++--++++++|++++++-+++---+++|+++++||||++++-++---+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    ccugauuccc-guauuaaaggaguuug-ugggg----cagaauccuuuuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:101.miRNA:575	aaggguuauaauaucugcuaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:101.miRNA:576	uaaggguuauaauaucugcua
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:101.miRNA:577	auaauaucugcuaauaacccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:101.miRNA:578	aggguuauaauaucugcuaau
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:101.miRNA:579	uuaaggguuauaauaucugcu
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:101.miRNA:580	uauaauaucugcuaauaaccc
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:101
	cacaauuaguuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacucca
	.((((((.(((..(((((..(((.((..((((((.((((((.(((...(((.(((((....((((.((.(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))...)).))))))))))))...))).))))))))))))..))..((((.((((((((((....)))))))))).))))..)))....)))))..)))...)))))).((((..((((((......))))))......((((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).))))...)))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.360.0	is_MIRNA
	VAL:	3.89	MeanVal:	37.0558705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++++----------+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++++--------||+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-uggggcagaauccuu--uuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:102.miRNA:581	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:102.miRNA:582	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:102.miRNA:583	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:102.miRNA:584	aggguuauaauaucugcuaau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:102.miRNA:585	cuaauaaccccguacgucuca
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:102.miRNA:586	uuaaggguuauaauaucugcu
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:102
	guuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacucca
	.(((((((.......(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((((..........(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))........))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).))))...)))))))..................(((((..((((((......))))))......((((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).))))...)))))

###########################################################################################################################

>Contig10787.360.1	is_MIRNA
	VAL:	1.75	MeanVal:	16.4115933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucagu--aaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++----++++-++-||+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++||||++++-++---+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-ugggg----cagaauccuuuuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:103.miRNA:587	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:103.miRNA:588	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:103.miRNA:589	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:103.miRNA:590	aggguuauaauaucugcuaau
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:103.miRNA:591	uuaaggguuauaauaucugcu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:103.miRNA:592	uauaauaucugcuaauaaccc
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:103
	guuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacucca
	.(((((((.......(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((....((((.((.(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))...)).))))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).))))...)))))))..................(((((..((((((......))))))......((((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).))))...)))))

###########################################################################################################################

>Contig10787.360.2	is_MIRNA
	VAL:	3.89	MeanVal:	37.0558705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++++----------+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++++--------||+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-uggggcagaauccuu--uuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:104.miRNA:593	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:104.miRNA:594	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:104.miRNA:595	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:104.miRNA:596	aggguuauaauaucugcuaau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:104.miRNA:597	cuaauaaccccguacgucuca
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:104.miRNA:598	uuaaggguuauaauaucugcu
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:104
	guuucaauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacucca
	.(((((((.......(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((((..........(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))........))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).))))...)))))))..................(((((..((((((......))))))......((((.(((.....((..(((..(((.....)))...)))..)).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).))))...)))))

###########################################################################################################################

>Contig10787.364.0	is_MIRNA
	VAL:	3.89	MeanVal:	37.0558705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++++----------+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++++--------||+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-uggggcagaauccuu--uuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:105.miRNA:599	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:105.miRNA:600	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:105.miRNA:601	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:105.miRNA:602	aggguuauaauaucugcuaau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:105.miRNA:603	cuaauaaccccguacgucuca
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:105.miRNA:604	uuaaggguuauaauaucugcu
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:105
	caauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacucca
	.(((((.....(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((((..........(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))........))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).)))).........)))))..............(((((..((((((......))))))......((((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).))))...)))))

###########################################################################################################################

>Contig10787.364.1	is_MIRNA
	VAL:	3.91	MeanVal:	37.2923385	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            ++--++++++-++++++-+++---+++-+++++++----------+++++---++++++++++---++++++
            ++--++++++|++++++-+++---+++|+++++++--------||+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    ccugauuccc-guauuaaaggaguuug-uggggcagaauccuu--uuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:106.miRNA:605	aaggguuauaauaucugcuaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:106.miRNA:606	uaaggguuauaauaucugcua
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:106.miRNA:607	auaauaucugcuaauaacccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:106.miRNA:608	aggguuauaauaucugcuaau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:106.miRNA:609	cuaauaaccccguacgucuca
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:106.miRNA:610	uuaaggguuauaauaucugcu
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:106
	caauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacucca
	.(((((..(((.((..((((((.((((((.(((...(((.(((((((..........(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))........))))))))))...))).))))))))))))..))..((((.((((((((((....)))))))))).))))..)))....)))))..............(((((..((((((......))))))......((((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).))))...)))))

###########################################################################################################################

>Contig10787.364.2	is_MIRNA
	VAL:	1.75	MeanVal:	16.4115933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucagu--aaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++----++++-++-||+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++||||++++-++---+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-ugggg----cagaauccuuuuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:107.miRNA:611	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:107.miRNA:612	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:107.miRNA:613	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:107.miRNA:614	aggguuauaauaucugcuaau
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:107.miRNA:615	uuaaggguuauaauaucugcu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:107.miRNA:616	uauaauaucugcuaauaaccc
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:107
	caauacaugucuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacucca
	.(((((.....(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((....((((.((.(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))...)).))))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).)))).........)))))..............(((((..((((((......))))))......((((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).))))...)))))

###########################################################################################################################

>Contig10787.374.0	is_MIRNA
	VAL:	3.89	MeanVal:	37.0558705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++++----------+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++++--------||+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-uggggcagaauccuu--uuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:108.miRNA:617	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:108.miRNA:618	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:108.miRNA:619	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:108.miRNA:620	aggguuauaauaucugcuaau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:108.miRNA:621	cuaauaaccccguacgucuca
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:108.miRNA:622	uuaaggguuauaauaucugcu
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:108
	cuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacucca
	.(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((((..........(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))........))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).)))).(((((....(((....)))..)))))..((((..((((((......))))))......((((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).))))...)))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.374.1	is_MIRNA
	VAL:	1.75	MeanVal:	16.4115933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucagu--aaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++----++++-++-||+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++||||++++-++---+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-ugggg----cagaauccuuuuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:109.miRNA:623	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:109.miRNA:624	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:109.miRNA:625	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:109.miRNA:626	aggguuauaauaucugcuaau
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:109.miRNA:627	uuaaggguuauaauaucugcu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:109.miRNA:628	uauaauaucugcuaauaaccc
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:109
	cuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacucca
	.(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((....((((.((.(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))...)).))))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).)))).(((((....(((....)))..)))))..((((..((((((......))))))......((((.(((.....(((((((..(((.....)))...))))))).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).))))...)))).

###########################################################################################################################

>Contig10787.374.2	is_MIRNA
	VAL:	3.89	MeanVal:	37.0558705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++--++++++-++++++-+++---+++-+++++++----------+++++---++++++++++---++++++
            +++--++++++|++++++-+++---+++|+++++++--------||+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    accugauuccc-guauuaaaggaguuug-uggggcagaauccuu--uuuga---agaaccggaggu-uuguaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:110.miRNA:629	aaggguuauaauaucugcuaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:110.miRNA:630	uaaggguuauaauaucugcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:110.miRNA:631	auaauaucugcuaauaacccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:110.miRNA:632	aggguuauaauaucugcuaau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:110.miRNA:633	cuaauaaccccguacgucuca
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:110.miRNA:634	uuaaggguuauaauaucugcu
>>Contig10787.Lu0910.pre-miRNA:110
	cuggguuaaggguuauaauaucugcuaauaaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacgggguguuugaggaaauuaugcccuuaguccauugaaguccuucuuggcuggccaaggaggaauucaccgauugaaguauuauaauaaagauuguuggagaagaagcuggcuaaggcuucauguuagcauguaaugugcugugugaacuggaaugcccaaugucaugcaagagaacuagagaugaacccuugcaagccgguuuugaaaaaucaucaguuuucaugguucugccucuuauuguucuuauuuagaugucaacucca
	.(((..((((((.((((((.(((...(((.(((((((..........(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))........))))))))))...))).))))))))))))..))).((((.((((((((((....)))))))))).)))).(((((....(((....)))..)))))..((((..((((((......))))))......((((.(((.....((..(((..(((.....)))...)))..)).((((((.((((..(((((..((.((((.(((.((....))..))).)))).)).)))))...))))....))))))..))).))))...)))).

###########################################################################################################################

>Contig10815.714.0	is_MIRNA
	VAL:	3.07	MeanVal:	14.290835	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccauuuuccuua--uucuuuccaacccagaagaagc
            +++++++--+++++||++++++++---++++--+++++
            +++++++--+++++--++++++++---++++-|+++++
    REV:    uggguaguuggaguuaaaggaagggguggucg-uuucg
                            *********************	17:::37	15--35	>>Contig10815.Lu0910.pre-miRNA:111.miRNA:635	uucuuuccaacccagaagaag
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig10815.Lu0910.pre-miRNA:111.miRNA:636	cauuuuccuua--uucuuucc
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig10815.Lu0910.pre-miRNA:111.miRNA:637	cccauuuuccuua--uucuuu
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig10815.Lu0910.pre-miRNA:111.miRNA:638	ccauuuuccuua--uucuuuc
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig10815.Lu0910.pre-miRNA:111.miRNA:639	auuuuccuua--uucuuucca
                             *********************	18:::38	16--36	>>Contig10815.Lu0910.pre-miRNA:111.miRNA:640	ucuuuccaacccagaagaagc
>>Contig10815.Lu0910.pre-miRNA:111
	cacccauuuuccuuauucuuuccaacccagaagaagccgagagcuuugcugguggggaaggaaauugagguugauggguaguagcuucaguugagguuggggagauaauauaaaacaaaugaauaaggugaggggggguuggugaggagauuuauaguuacagccaccagccaccaaaccuuccacagagcagagucgacaucacagaccaaaagcugaagucugca
	.(((((((..(((((((((((((...((((..(((((.....))))).))))...))))))))..)))))..))))))).((((((((((((..((((...((.......................((.((((.((((((((((....................)))))))).))...))))))...((......))....))...))))...)))))))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig10916.592.0	is_MIRNA
	VAL:	26.09	MeanVal:	164.534644444444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacgagaagaaaugaaggaaagagaaugga
            ++++++++++-----++--++-++++++++
            ++++++++++-||||++--++-++++++++
    REV:    cugcucuucug----ucacuugucuuaccu
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:641	aagaaaugaaggaaagagaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:642	gaagaaaugaaggaaagagaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:643	agaagaaaugaaggaaagaga
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:644	agaaaugaaggaaagagaaug
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:645	aaaugaaggaaagagaaugga
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:646	gagaagaaaugaaggaaagag
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:647	acgagaagaaaugaaggaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:648	cgagaagaaaugaaggaaaga
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:649	gaaaugaaggaaagagaaugg
>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112
	cggucuguuacuggaccggucgaaaccuuugguucgaccauggacgagaagaaaugaaggaaagagaauggaguuauggaccucauccuccaacccagugcaucaagaaucaaugcuuccauucuguucacugucuucucguca
	.(((((......)))))(((((.((((...)))))))))...((((((((((.....((..((.((((((((....((((........)))).......((((.........)))).)))))))).))..)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig10916.608.0	is_MIRNA
	VAL:	26.09	MeanVal:	164.534644444444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacgagaagaaaugaaggaaagagaaugga
            ++++++++++-----++--++-++++++++
            ++++++++++-||||++--++-++++++++
    REV:    cugcucuucug----ucacuugucuuaccu
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:113.miRNA:650	aagaaaugaaggaaagagaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:113.miRNA:651	gaagaaaugaaggaaagagaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:113.miRNA:652	agaagaaaugaaggaaagaga
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:113.miRNA:653	agaaaugaaggaaagagaaug
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:113.miRNA:654	aaaugaaggaaagagaaugga
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:113.miRNA:655	gagaagaaaugaaggaaagag
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:113.miRNA:656	acgagaagaaaugaaggaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:113.miRNA:657	cgagaagaaaugaaggaaaga
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:113.miRNA:658	gaaaugaaggaaagagaaugg
>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:113
	cggucgaaaccuuugguucgaccauggacgagaagaaaugaaggaaagagaauggaguuauggaccucauccuccaacccagugcaucaagaaucaaugcuuccauucuguucacugucuucucguca
	.(((((.((((...)))))))))...((((((((((.....((..((.((((((((....((((........)))).......((((.........)))).)))))))).))..)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig10916.634.0	is_MIRNA
	VAL:	26.09	MeanVal:	164.534644444444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacgagaagaaaugaaggaaagagaaugga
            ++++++++++-----++--++-++++++++
            ++++++++++-||||++--++-++++++++
    REV:    cugcucuucug----ucacuugucuuaccu
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:114.miRNA:659	aagaaaugaaggaaagagaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:114.miRNA:660	gaagaaaugaaggaaagagaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:114.miRNA:661	agaagaaaugaaggaaagaga
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:114.miRNA:662	agaaaugaaggaaagagaaug
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:114.miRNA:663	aaaugaaggaaagagaaugga
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:114.miRNA:664	gagaagaaaugaaggaaagag
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:114.miRNA:665	acgagaagaaaugaaggaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:114.miRNA:666	cgagaagaaaugaaggaaaga
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:114.miRNA:667	gaaaugaaggaaagagaaugg
>>Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:114
	gacgagaagaaaugaaggaaagagaauggaguuauggaccucauccuccaacccagugcaucaagaaucaaugcuuccauucuguucacugucuucucguca
	((((((((((.....((..((.((((((((....((((........)))).......((((.........)))).)))))))).))..)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig10950.511.0	is_MIRNA
	VAL:	1.51	MeanVal:	6.1170625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuugguugac-aaguauucgaggagc-uugaaga---cagguu
            ++++---+++|++++++++-++--++|+++++++|||++++++
            ++++--|+++-++++++++-++-|++-+++++++---++++++
    REV:    gaacac-cugcuucguaagguca-cguaacuucuugaguucag
                       *********************	12:::32	11--30	>>Contig10950.Lu0910.pre-miRNA:115.miRNA:668	aaguauucgaggagc-uugaa
                        *********************	13:::33	12--31	>>Contig10950.Lu0910.pre-miRNA:115.miRNA:669	aguauucgaggagc-uugaag
                         *********************	14:::34	13--32	>>Contig10950.Lu0910.pre-miRNA:115.miRNA:670	guauucgaggagc-uugaaga
                          *********************	15:::35	14--32	>>Contig10950.Lu0910.pre-miRNA:115.miRNA:671	uauucgaggagc-uugaaga-
>>Contig10950.Lu0910.pre-miRNA:115
	gagcugugagaguuuucuugguugacaaguauucgaggagcuugaagacagguuccacgcaaggaggguuuuccuccaggccaagggcaaugccuuccuugaugacuuccgggugauaugcuggagacuugaguucuucaaugcacuggaaugcuucguccacaagucgaaugcugaaauacuccuucaagauugagaccgcuuuccucuugaguucaucggcauucaucuuuccagcug
	.(((((.(((((....((((...(((((((((((.((..(((((((((((((((...((((((((((((..((((........))))....)))))))))).))...(((((........)))))))))))...))))))).)).)).)))))))).)))..))))..(((((((((...((....((((((..(((....)))...))))))))...)))))))))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig10950.668.0	is_MIRNA
	VAL:	3.61	MeanVal:	4.93325216666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagucgaaugcugaaauacuccuucaagauu-gag
            +++--+++++++++---++----++++++--|+++
            +++--+++++++++---++||||++++++---+++
    REV:    uucuacuuacggcuacuug----aguucuccuuuc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig10950.Lu0910.pre-miRNA:116.miRNA:672	agucgaaugcugaaauacucc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig10950.Lu0910.pre-miRNA:116.miRNA:673	ucgaaugcugaaauacuccuu
>>Contig10950.Lu0910.pre-miRNA:116
	guccacaagucgaaugcugaaauacuccuucaagauugagaccgcuuuccucuugaguucaucggcauucaucuuuccagcuggaggagcaccagcuagcuucuccguaacugcuggaggaa
	.(((..(((..(((((((((...((....((((((..(((....)))...))))))))...)))))))))..)))(((((((((((((((........))))))))).....))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig11360.782.0	is_MIRNA
	VAL:	1.03	MeanVal:	7.23839766666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggu--gaguggcggagaacuugaggcggucuacaucgauguucuggu
            +++-||++++++-++++--+++++-++++-+++++++++++---++++
            +++---++++++-++++--+++++|++++|+++++++++++-||++++
    REV:    accugccuuacuucuucacgaacu-cguc-gauguagcugcu--gccg
                              *********************	19:::39	17--37	>>Contig11360.Lu0910.pre-miRNA:117.miRNA:674	acuugaggcggucuacaucga
                           *********************	16:::36	14--34	>>Contig11360.Lu0910.pre-miRNA:117.miRNA:675	agaacuugaggcggucuacau
                             *********************	18:::38	16--36	>>Contig11360.Lu0910.pre-miRNA:117.miRNA:676	aacuugaggcggucuacaucg
                            *********************	17:::37	15--35	>>Contig11360.Lu0910.pre-miRNA:117.miRNA:677	gaacuugaggcggucuacauc
                  *********************	7:::27	5--25	>>Contig11360.Lu0910.pre-miRNA:117.miRNA:678	gaguggcggagaacuugaggc
                          *********************	15:::35	13--33	>>Contig11360.Lu0910.pre-miRNA:117.miRNA:679	gagaacuugaggcggucuaca
>>Contig11360.Lu0910.pre-miRNA:117
	cuggugaguggcggagaacuugaggcggucuacaucgauguucuggucaugaauggagcggaacucuugcaaggagacggagaugucggaugcagggacguaguagccccugucuuucaacaucuccaguacuguucuccgagccaagaaguaccugugagucucggggcugccgucgucgauguagcugcucaagcacuucuucauuccguccau
	.(((.((((((.((((..(((((.((((.(((((((((((...((((.......(((((((..((((.....))))..((((((((.(((.((((((..........))))))..))).))))))))....)))))))...((((.(((..((....))..)))...)))))))).))))))))))))))))))))..)))).))))))...))).

###########################################################################################################################

>Contig11456.253.0	is_MIRNA
	VAL:	2.90	MeanVal:	18.9610208333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucucucuguga-auuu-ccuuucuuuuccuuuuaccaucucucucucuc
            +++-++-++-++|++++|+++++--++++++++--++---++++++++++
            +++-++-++-++-++++-+++++-|++++++++--++--|++++++++++
    REV:    aagugaaacccuguaaacggaaac-gggggaagggggaa-agagagagag
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig11456.Lu0910.pre-miRNA:118.miRNA:680	ucucucuguga-auuu-ccuu
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig11456.Lu0910.pre-miRNA:118.miRNA:681	cucucuguga-auuu-ccuuu
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig11456.Lu0910.pre-miRNA:118.miRNA:682	ucucuguga-auuu-ccuuuc
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig11456.Lu0910.pre-miRNA:118.miRNA:683	cucuguga-auuu-ccuuucu
>>Contig11456.Lu0910.pre-miRNA:118
	uuucucucugugaauuuccuuucuuuuccuuuuaccaucucucucucucuuugaaugcaauucaguaccagcagcaaugcuagcuagaguguggcagaaaggccucugcagagagccugcaaauuucucucaaucucucuucugcggaugccugugauauuaauucuaucucaaauuaugugaaugaugaugauggaaagagagagagaaagggggaagggggcaaaggcaaaugucccaaagugaau
	.(((.((.((.(((((((((((..((((((((..((...((((((((((......(((.(((((((...((((....)))).))).))))...)))...((((.(((((((((((.....................)))).))))))).))))..........(((((((....(((((....)))))...))))))).))))))))))..))..)))))))).))))).)))).)).)).)).))).

###########################################################################################################################

>Contig11484.1060.0	is_MIRNA
	VAL:	208.27	MeanVal:	4836.70969933333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccccauuu-uaaaaaaaaaacccccuuuu--guc
            ++++++---|+++++++++++--+++++++||+++
            ++++++----+++++++++++--+++++++--+++
    REV:    cgggguuuuuguuuuuuuuuuaagggaaagauuag
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig11484.Lu0910.pre-miRNA:119.miRNA:684	cauuu-uaaaaaaaaaacccc
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig11484.Lu0910.pre-miRNA:119.miRNA:685	ccauuu-uaaaaaaaaaaccc
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig11484.Lu0910.pre-miRNA:119.miRNA:686	auuu-uaaaaaaaaaaccccc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig11484.Lu0910.pre-miRNA:119.miRNA:687	cccauuu-uaaaaaaaaaacc
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig11484.Lu0910.pre-miRNA:119.miRNA:688	uuu-uaaaaaaaaaacccccu
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig11484.Lu0910.pre-miRNA:119.miRNA:689	uu-uaaaaaaaaaacccccuu
>>Contig11484.Lu0910.pre-miRNA:119
	aucugaagaccgguaaaaaaaucuuugccccauuuuaaaaaaaaaacccccuuuugucugaagauuagaaagggaauuuuuuuuuuguuuuuggggccaaaaaaccccgaaagaguuuucaccccccccaacucuuuuuuuuuguuaacaaaaaggggggggggguuuuuucccccccaaaaaccaccccccggugauagag
	.((((...(((((.............((((((...(((((((((((..((((((((((....)))..)))))))..)))))))))))....)))))).......((((.((((((((............)))))))).((((((....))))))))))(((((((......)))))))............)))))..)))).

###########################################################################################################################

>Contig11484.1086.0	is_MIRNA
	VAL:	208.27	MeanVal:	4836.70969933333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccccauuu-uaaaaaaaaaacccccuuuu--guc
            ++++++---|+++++++++++--+++++++||+++
            ++++++----+++++++++++--+++++++--+++
    REV:    cgggguuuuuguuuuuuuuuuaagggaaagauuag
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig11484.Lu0910.pre-miRNA:120.miRNA:690	cauuu-uaaaaaaaaaacccc
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig11484.Lu0910.pre-miRNA:120.miRNA:691	ccauuu-uaaaaaaaaaaccc
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig11484.Lu0910.pre-miRNA:120.miRNA:692	auuu-uaaaaaaaaaaccccc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig11484.Lu0910.pre-miRNA:120.miRNA:693	cccauuu-uaaaaaaaaaacc
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig11484.Lu0910.pre-miRNA:120.miRNA:694	uuu-uaaaaaaaaaacccccu
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig11484.Lu0910.pre-miRNA:120.miRNA:695	uu-uaaaaaaaaaacccccuu
>>Contig11484.Lu0910.pre-miRNA:120
	gccccauuuuaaaaaaaaaacccccuuuugucugaagauuagaaagggaauuuuuuuuuuguuuuuggggccaaaaaaccccgaaagaguuuucaccccccccaacucuuuuuuuuuguuaacaaaaaggggggggggguuuuuucccccccaaaaaccaccccccgguga
	((((((...(((((((((((..((((((((((....)))..)))))))..)))))))))))....)))))).......((((.((((((((............)))))))).((((((....))))))))))(((((((......)))))))......((((....)))).

###########################################################################################################################

>Contig11484.1130.0	is_MIRNA
	VAL:	1.30	MeanVal:	8.19026933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaauuuuuuuuuuguuuuuggggcc-aaaaaaccc
            +++------------++++++++++--|+++++++++
            +++--||||||||||++++++++++---+++++++++
    REV:    cccac----------caaaaacccccccuuuuuuggg
                           *********************	16:::36	16--35	>>Contig11484.Lu0910.pre-miRNA:121.miRNA:696	guuuuuggggcc-aaaaaacc
                            *********************	17:::37	17--36	>>Contig11484.Lu0910.pre-miRNA:121.miRNA:697	uuuuuggggcc-aaaaaaccc
                          *********************	15:::35	15--34	>>Contig11484.Lu0910.pre-miRNA:121.miRNA:698	uguuuuuggggcc-aaaaaac
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig11484.Lu0910.pre-miRNA:121.miRNA:699	uuguuuuuggggcc-aaaaaa
>>Contig11484.Lu0910.pre-miRNA:121
	agggaauuuuuuuuuuguuuuuggggccaaaaaaccccgaaagaguuuucaccccccccaacucuuuuuuuuuguuaacaaaaaggggggggggguuuuuucccccccaaaaaccacccc
	.(((............((((((((((..(((((((((.((((....)))).((((((((.........((((((....)))))))))))))))))))))))...))))))))))..))).

###########################################################################################################################

>Contig11617.914.0	is_MIRNA
	VAL:	158.83	MeanVal:	1817.03236	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauucaggcggagagauagagggagcaagugacuccaaguuuc
            +++++++++-+++++++--+++--++++---+++--+++++-++
            +++++++++-+++++++--+++--++++--|+++-|+++++-++
    REV:    uuuaagucccucucucuuccucuuucgugu-cugc-guucacag
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:122.miRNA:700	aauucaggcggagagauagag
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:122.miRNA:701	auucaggcggagagauagagg
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:122.miRNA:702	agagauagagggagcaaguga
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:122.miRNA:703	ucaggcggagagauagaggga
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:122.miRNA:704	uucaggcggagagauagaggg
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:122.miRNA:705	ggcggagagauagagggagca
>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:122
	accaccucaacgcccauuguucugccgcagaaggcaaagagauggaaaauucaggcggagagauagagggagcaagugacuccaaguuucagaaacguuugccaaauaaagccaagcagagcgagcuagaucucgaagacacuugcgucugugcuuucuccuucucucucccugaauuuc
	.(((.(((...(((..((((......))))..)))...))).))).(((((((((.(((((((..(((..((((...(((..(((((.((......((((((........)).))))....((((......))))..)).))))).)))..))))..)))..))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig11617.926.0	is_MIRNA
	VAL:	158.83	MeanVal:	1817.03236	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauucaggcggagagauagagggagcaagugacuccaaguuuc
            +++++++++-+++++++--+++--++++---+++--+++++-++
            +++++++++-+++++++--+++--++++--|+++-|+++++-++
    REV:    uuuaagucccucucucuuccucuuucgugu-cugc-guucacag
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:123.miRNA:706	aauucaggcggagagauagag
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:123.miRNA:707	auucaggcggagagauagagg
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:123.miRNA:708	agagauagagggagcaaguga
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:123.miRNA:709	ucaggcggagagauagaggga
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:123.miRNA:710	uucaggcggagagauagaggg
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:123.miRNA:711	ggcggagagauagagggagca
>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:123
	cccauuguucugccgcagaaggcaaagagauggaaaauucaggcggagagauagagggagcaagugacuccaaguuucagaaacguuugccaaauaaagccaagcagagcgagcuagaucucgaagacacuugcgucugugcuuucuccuucucucucccugaauuuc
	.(((((....((((......))))....))))).(((((((((.(((((((..(((..((((...(((..(((((.((......((((((........)).))))....((((......))))..)).))))).)))..))))..)))..))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig11617.935.0	is_MIRNA
	VAL:	4.13	MeanVal:	49.5207866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagauggaaaauucaggcggagagauagagggagcaagugacuccaaguuuc
            ++++-----++++++++-+++++++--+++--++++---+++--+++++-++
            ++++|||||++++++++-+++++++--+++--++++--|+++-|+++++-++
    REV:    cucu-----uuaagucccucucucuuccucuuucgugu-cugc-guucacag
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:124.miRNA:712	aauucaggcggagagauagag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:124.miRNA:713	aaauucaggcggagagauaga
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:124.miRNA:714	auucaggcggagagauagagg
                                *********************	21:::41	21--41	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:124.miRNA:715	agagauagagggagcaaguga
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:124.miRNA:716	ucaggcggagagauagaggga
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:124.miRNA:717	uucaggcggagagauagaggg
>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:124
	cugccgcagaaggcaaagagauggaaaauucaggcggagagauagagggagcaagugacuccaaguuucagaaacguuugccaaauaaagccaagcagagcgagcuagaucucgaagacacuugcgucugugcuuucuccuucucucucccugaauuucuc
	.((((......))))..((((.....((((((((.(((((((..(((..((((...(((..(((((.((......((((((........)).))))....((((......))))..)).))))).)))..))))..)))..))))))).))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig11617.939.0	is_MIRNA
	VAL:	4.13	MeanVal:	49.5207866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagauggaaaauucaggcggagagauagagggagcaagugacuccaaguuuc
            ++++-----++++++++-+++++++--+++--++++---+++--+++++-++
            ++++|||||++++++++-+++++++--+++--++++--|+++-|+++++-++
    REV:    cucu-----uuaagucccucucucuuccucuuucgugu-cugc-guucacag
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:125.miRNA:718	aauucaggcggagagauagag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:125.miRNA:719	aaauucaggcggagagauaga
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:125.miRNA:720	auucaggcggagagauagagg
                                *********************	21:::41	21--41	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:125.miRNA:721	agagauagagggagcaaguga
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:125.miRNA:722	ucaggcggagagauagaggga
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:125.miRNA:723	uucaggcggagagauagaggg
>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:125
	cgcagaaggcaaagagauggaaaauucaggcggagagauagagggagcaagugacuccaaguuucagaaacguuugccaaauaaagccaagcagagcgagcuagaucucgaagacacuugcgucugugcuuucuccuucucucucccugaauuucuc
	.((.....))...((((.....((((((((.(((((((..(((..((((...(((..(((((.((......((((((........)).))))....((((......))))..)).))))).)))..))))..)))..))))))).))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig11617.951.0	is_MIRNA
	VAL:	4.13	MeanVal:	49.5207866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagauggaaaauucaggcggagagauagagggagcaagugacuccaaguuuc
            ++++-----++++++++-+++++++--+++--++++---+++--+++++-++
            ++++|||||++++++++-+++++++--+++--++++--|+++-|+++++-++
    REV:    cucu-----uuaagucccucucucuuccucuuucgugu-cugc-guucacag
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:126.miRNA:724	aauucaggcggagagauagag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:126.miRNA:725	aaauucaggcggagagauaga
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:126.miRNA:726	auucaggcggagagauagagg
                                *********************	21:::41	21--41	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:126.miRNA:727	agagauagagggagcaaguga
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:126.miRNA:728	ucaggcggagagauagaggga
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:126.miRNA:729	uucaggcggagagauagaggg
>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:126
	agagauggaaaauucaggcggagagauagagggagcaagugacuccaaguuucagaaacguuugccaaauaaagccaagcagagcgagcuagaucucgaagacacuugcgucugugcuuucuccuucucucucccugaauuucuc
	.((((.....((((((((.(((((((..(((..((((...(((..(((((.((......((((((........)).))))....((((......))))..)).))))).)))..))))..)))..))))))).))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig11617.957.0	is_MIRNA
	VAL:	43.14	MeanVal:	574.3864645	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaauucaggcggagagauagagggagcaagugacuccaaguuuc
            ++-+++++++++-+++++++--+++--++++---+++--+++++-++
            ++|+++++++++-+++++++--+++--++++--|+++-|+++++-++
    REV:    uc-uuuaagucccucucucuuccucuuucgugu-cugc-guucacag
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:127.miRNA:730	aaauucaggcggagagauaga
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:127.miRNA:731	aauucaggcggagagauagag
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:127.miRNA:732	gaaaauucaggcggagagaua
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:127.miRNA:733	aaaauucaggcggagagauag
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:127.miRNA:734	auucaggcggagagauagagg
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:127.miRNA:735	agagauagagggagcaaguga
>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:127
	ggaaaauucaggcggagagauagagggagcaagugacuccaaguuucagaaacguuugccaaauaaagccaagcagagcgagcuagaucucgaagacacuugcgucugugcuuucuccuucucucucccugaauuucuc
	((.(((((((((.(((((((..(((..((((...(((..(((((.((......((((((........)).))))....((((......))))..)).))))).)))..))))..)))..))))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig11617.959.0	is_MIRNA
	VAL:	158.83	MeanVal:	1817.03236	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauucaggcggagagauagagggagcaagugacuccaaguuuc
            +++++++++-+++++++--+++--++++---+++--+++++-++
            +++++++++-+++++++--+++--++++--|+++-|+++++-++
    REV:    uuuaagucccucucucuuccucuuucgugu-cugc-guucacag
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:128.miRNA:736	aauucaggcggagagauagag
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:128.miRNA:737	auucaggcggagagauagagg
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:128.miRNA:738	agagauagagggagcaaguga
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:128.miRNA:739	ucaggcggagagauagaggga
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:128.miRNA:740	uucaggcggagagauagaggg
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:128.miRNA:741	ggcggagagauagagggagca
>>Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:128
	aaaauucaggcggagagauagagggagcaagugacuccaaguuucagaaacguuugccaaauaaagccaagcagagcgagcuagaucucgaagacacuugcgucugugcuuucuccuucucucucccugaauuuc
	.(((((((((.(((((((..(((..((((...(((..(((((.((......((((((........)).))))....((((......))))..)).))))).)))..))))..)))..))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig11675.516.0	is_MIRNA
	VAL:	9.69	MeanVal:	116.499042	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaac-ucgagucaccuugucugacagccauaacuccugaccuua
            +++++|+++++++++++---++-+++++-----+++++--+++++
            +++++-+++++++++++---++-+++++-----+++++-|+++++
    REV:    ccuugcgguuuaguggacuugagugucgacgccgaggaa-ggagu
                        *********************	13:::33	12--32	>>Contig11675.Lu0910.pre-miRNA:129.miRNA:742	caccuugucugacagccauaa
                         *********************	14:::34	13--33	>>Contig11675.Lu0910.pre-miRNA:129.miRNA:743	accuugucugacagccauaac
                            *********************	17:::37	16--36	>>Contig11675.Lu0910.pre-miRNA:129.miRNA:744	uugucugacagccauaacucc
                             *********************	18:::38	17--37	>>Contig11675.Lu0910.pre-miRNA:129.miRNA:745	ugucugacagccauaacuccu
                           *********************	16:::36	15--35	>>Contig11675.Lu0910.pre-miRNA:129.miRNA:746	cuugucugacagccauaacuc
                          *********************	15:::35	14--34	>>Contig11675.Lu0910.pre-miRNA:129.miRNA:747	ccuugucugacagccauaacu
>>Contig11675.Lu0910.pre-miRNA:129
	auugaaagaaauguucggcuguaauagauaacuuucaaguuacucuguagguucuccgcauugaaggucugcaaaucauucaaagcaucagucgauuucuucucagaggaacucgagucaccuugucugacagccauaacuccugaccuuaucaauuuccaguagcugaggaaggagccgcagcugugaguucaggugauuuggcguucc
	.((((((((((...(((((((..((((((((((....))))).))))).........((.((((((((......))).))))).))..))))))))))))).)))).((((((((((((((((...((.(((((.....(((((..(((((...............))))).))))).....))))).))...))))))))))).)))))

###########################################################################################################################

>Contig11675.622.0	is_MIRNA
	VAL:	9.69	MeanVal:	116.499042	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaac-ucgagucaccuugucugacagccauaacuccugaccuua
            +++++|+++++++++++---++-+++++-----+++++--+++++
            +++++-+++++++++++---++-+++++-----+++++-|+++++
    REV:    ccuugcgguuuaguggacuugagugucgacgccgaggaa-ggagu
                        *********************	13:::33	12--32	>>Contig11675.Lu0910.pre-miRNA:130.miRNA:748	caccuugucugacagccauaa
                         *********************	14:::34	13--33	>>Contig11675.Lu0910.pre-miRNA:130.miRNA:749	accuugucugacagccauaac
                            *********************	17:::37	16--36	>>Contig11675.Lu0910.pre-miRNA:130.miRNA:750	uugucugacagccauaacucc
                             *********************	18:::38	17--37	>>Contig11675.Lu0910.pre-miRNA:130.miRNA:751	ugucugacagccauaacuccu
                           *********************	16:::36	15--35	>>Contig11675.Lu0910.pre-miRNA:130.miRNA:752	cuugucugacagccauaacuc
                          *********************	15:::35	14--34	>>Contig11675.Lu0910.pre-miRNA:130.miRNA:753	ccuugucugacagccauaacu
>>Contig11675.Lu0910.pre-miRNA:130
	aggaacucgagucaccuugucugacagccauaacuccugaccuuaucaauuuccaguagcugaggaaggagccgcagcugugaguucaggugauuuggcguucc
	.((((((((((((((((...((.(((((.....(((((..(((((...............))))).))))).....))))).))...))))))))))).)))))

###########################################################################################################################

>Contig11679.522.0	is_MIRNA
	VAL:	1.37	MeanVal:	5.8064175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucuagu-ucugcacugccuguuga-ugggu--ucauaaga-cggg----uuacaguuggauuaauccg
            +++++++-|++++++++++--+++++|++++-||++++++++|+++-||||++++++++-+++-++--++
            +++++++--++++++++++--+++++-++++---++++++++-+++-----++++++++-+++-++--++
    REV:    aaagauuuuggacgugacguuugauucacucugcgguauuuuaguuacaugaaugucgggcuauuuuugc
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig11679.Lu0910.pre-miRNA:131.miRNA:754	uucuagu-ucugcacugccug
                                                             *********************	50:::70	43--61	>>Contig11679.Lu0910.pre-miRNA:131.miRNA:755	--uuacaguuggauuaauccg
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig11679.Lu0910.pre-miRNA:131.miRNA:756	cuagu-ucugcacugccuguu
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig11679.Lu0910.pre-miRNA:131.miRNA:757	ucuagu-ucugcacugccugu
>>Contig11679.Lu0910.pre-miRNA:131
	auuucuaguucugcacugccuguugauggguucauaagacggguuacaguuggauuaauccggguuaugaguuacguuuuuaucgggcuguaaguacauugauuuuauggcgucucacuuaguuugcagugcagguuuuagaaac
	.(((((((.((((((((((..(((((((((.(((((((((((.((((((((.(((.((..((............))..)).))).)))))))).....))).))))))))...)))).)))))..))))))))))..))))))).

###########################################################################################################################

>Contig11703.614.1	is_MIRNA
	VAL:	18.26	MeanVal:	92.619788	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuagaugaaa-gaaggaaacaaagagag
            +++++++-++--|++++++++---++++++
            +++++++|++---++++++++---++++++
    REV:    uuggucu-cuagcuuuucuuuccaucucuc
                    *********************	9:::29	9--28	>>Contig11703.Lu0910.pre-miRNA:132.miRNA:758	gaaa-gaaggaaacaaagaga
                     *********************	10:::30	10--29	>>Contig11703.Lu0910.pre-miRNA:132.miRNA:759	aaa-gaaggaaacaaagagag
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig11703.Lu0910.pre-miRNA:132.miRNA:760	augaaa-gaaggaaacaaaga
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig11703.Lu0910.pre-miRNA:132.miRNA:761	agaugaaa-gaaggaaacaaa
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig11703.Lu0910.pre-miRNA:132.miRNA:762	gaugaaa-gaaggaaacaaag
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig11703.Lu0910.pre-miRNA:132.miRNA:763	ugaaa-gaaggaaacaaagag
>>Contig11703.Lu0910.pre-miRNA:132
	caauuagaugaaagaaggaaacaaagagagaacaaaugcucucuaccuuucuuuucgaucucugguua
	.(((((((.((..((((((((...((((((........))))))...))))))))...))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig1180.670.0	is_MIRNA
	VAL:	1.85	MeanVal:	10.7458173333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaugggguaauggaucaagaaua-ccaccuuuu-guugc
            ++--++++++----+++++++++|++++++---|++-++
            ++--++++++---|+++++++++-++++++----++-++
    REV:    uuguuucguuuga-aguuuuuguggguggacuuccauug
                            *********************	17:::37	17--35	>>Contig1180.Lu0910.pre-miRNA:133.miRNA:764	aagaaua-ccaccuuuu-guu
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig1180.Lu0910.pre-miRNA:133.miRNA:765	gaucaagaaua-ccaccuuuu
                           *********************	16:::36	16--34	>>Contig1180.Lu0910.pre-miRNA:133.miRNA:766	caagaaua-ccaccuuuu-gu
                          *********************	15:::35	15--33	>>Contig1180.Lu0910.pre-miRNA:133.miRNA:767	ucaagaaua-ccaccuuuu-g
                    *********************	9:::29	9--28	>>Contig1180.Lu0910.pre-miRNA:133.miRNA:768	aauggaucaagaaua-ccacc
                     *********************	10:::30	10--29	>>Contig1180.Lu0910.pre-miRNA:133.miRNA:769	auggaucaagaaua-ccaccu
>>Contig1180.Lu0910.pre-miRNA:133
	caaugggguaauggaucaagaauaccaccuuuuguugcuuguguuaccuucagguggguguuuuugaaguuugcuuuguuc
	.((..((((((....(((((((((((((((...((.((....)).))....)))))).)))))))))...))))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig11804.478.0	is_MIRNA
	VAL:	1.68	MeanVal:	20.2359535	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggaau----uuuguu-auaaauugcugugucacucuuucuucagauuucuccuc
            ++++++++||||++++++|++---++-+++++---++++++-++++-++++++++++
            ++++++++----++++++-++---++-+++++--|++++++-++++|++++++++++
    REV:    ccuccuuggggaaagcagcuagagagagacgccg-gagagaaaagu-uaaagaggag
                                               *********************	36:::56	31--51	>>Contig11804.Lu0910.pre-miRNA:134.miRNA:770	cucuuucuucagauuucuccu
                                                *********************	37:::57	32--52	>>Contig11804.Lu0910.pre-miRNA:134.miRNA:771	ucuuucuucagauuucuccuc
                                             *********************	34:::54	29--49	>>Contig11804.Lu0910.pre-miRNA:134.miRNA:772	cacucuuucuucagauuucuc
                                            *********************	33:::53	28--48	>>Contig11804.Lu0910.pre-miRNA:134.miRNA:773	ucacucuuucuucagauuucu
                                           *********************	32:::52	27--47	>>Contig11804.Lu0910.pre-miRNA:134.miRNA:774	gucacucuuucuucagauuuc
                                              *********************	35:::55	30--50	>>Contig11804.Lu0910.pre-miRNA:134.miRNA:775	acucuuucuucagauuucucc
>>Contig11804.Lu0910.pre-miRNA:134
	ucucacagagacgggggaauuuuguuauaaauugcugugucacucuuucuucagauuucuccuccggacaaagaggagaaauugaaaagagaggccgcagagagagaucgacgaaagggguuccuccuaaaacgaagccagauccaacggaugcguuugccucuuugagu
	.((((.((((..((((((((((((((((...((.(((((...((((((.((((.((((((((((........)))))))))))))).))))))..))))).))...)).))))))....))))))))..(((((...((.........))...)))))..)))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig1182.620.0	is_MIRNA
	VAL:	121.39	MeanVal:	867.341553	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggggaagaaacu-aaa-ggagggaaugaau
            ++++--++++++++|+++|+++--++-+++++
            ++++--++++++++-+++-+++--++|+++++
    REV:    cuucuauucuuugaguuuacuugacu-acuua
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig1182.Lu0910.pre-miRNA:135.miRNA:776	aggggaagaaacu-aaa-gga
                 *********************	6:::26	6--24	>>Contig1182.Lu0910.pre-miRNA:135.miRNA:777	gaagaaacu-aaa-ggaggga
                  *********************	7:::27	7--25	>>Contig1182.Lu0910.pre-miRNA:135.miRNA:778	aagaaacu-aaa-ggagggaa
                   *********************	8:::28	8--26	>>Contig1182.Lu0910.pre-miRNA:135.miRNA:779	agaaacu-aaa-ggagggaau
                      *********************	11:::31	11--29	>>Contig1182.Lu0910.pre-miRNA:135.miRNA:780	aacu-aaa-ggagggaaugaa
                     *********************	10:::30	10--28	>>Contig1182.Lu0910.pre-miRNA:135.miRNA:781	aaacu-aaa-ggagggaauga
>>Contig1182.Lu0910.pre-miRNA:135
	agaggggaagaaacuaaaggagggaaugaauaaugaauucaucaguucauuugaguuucuuaucuuc
	.((((..((((((((((((((..((.(((((.....)))))))..))).))).))))))))..))))

###########################################################################################################################

>Contig1182.620.1	is_MIRNA
	VAL:	201152.25	MeanVal:	565237.8225	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggggaagaaacuaaag-gagg-gaaugaau
            ++++--++++++++----|+++-|++-+++++
            ++++--++++++++-----+++--++|+++++
    REV:    cuucuauucuuugaguuuacuugacu-acuua
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig1182.Lu0910.pre-miRNA:136.miRNA:782	aggggaagaaacuaaag-gag
                 *********************	6:::26	6--24	>>Contig1182.Lu0910.pre-miRNA:136.miRNA:783	gaagaaacuaaag-gagg-ga
                  *********************	7:::27	7--25	>>Contig1182.Lu0910.pre-miRNA:136.miRNA:784	aagaaacuaaag-gagg-gaa
>>Contig1182.Lu0910.pre-miRNA:136
	agaggggaagaaacuaaaggagggaaugaauaaugaauucaucaguucauuugaguuucuuaucuuc
	.((((..((((((((....(((.((.(((((.....)))))))..))).....))))))))..))))

###########################################################################################################################

>Contig11866.829.0	is_MIRNA
	VAL:	1.89	MeanVal:	18.48199	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggga--ggauuguuuguucaggcaaauaagu-aggcacaucuuucaucgagug-----gaca
            +++++||++++++++--++-+++-++++--++|+++++------+++----+++|||||++++
            +++++--++++++++--++-+++|++++--++-+++++----||+++---|+++-----++++
    REV:    ucccuucccuaacaagugguucc-uuuaacuacuccguaacu--aguuac-cacuguaacugu
                                             *********************	34:::54	31--51	>>Contig11866.Lu0910.pre-miRNA:137.miRNA:785	aggcacaucuuucaucgagug
                                        *********************	29:::49	27--46	>>Contig11866.Lu0910.pre-miRNA:137.miRNA:786	aagu-aggcacaucuuucauc
                                    *********************	25:::45	23--42	>>Contig11866.Lu0910.pre-miRNA:137.miRNA:787	aaauaagu-aggcacaucuuu
                                         *********************	30:::50	28--47	>>Contig11866.Lu0910.pre-miRNA:137.miRNA:788	agu-aggcacaucuuucaucg
                                     *********************	26:::46	24--43	>>Contig11866.Lu0910.pre-miRNA:137.miRNA:789	aauaagu-aggcacaucuuuc
                                      *********************	27:::47	25--44	>>Contig11866.Lu0910.pre-miRNA:137.miRNA:790	auaagu-aggcacaucuuuca
>>Contig11866.Lu0910.pre-miRNA:137
	aagggaggauuguuuguucaggcaaauaaguaggcacaucuuucaucgaguggacagcaaugucaaugucaccauugaucaaugccucaucaauuuccuuggugaacaaucccuucccuccuaugucagccagcggcugacugagga
	.(((((((((((((..((.(((.((((..(((((((......(((....(((((((....)))).....)))...)))....))))).))..))))))).))..))))))))..)))))(((..(((((((...)))))))..))).

###########################################################################################################################

>Contig11933.1384.0	is_MIRNA
	VAL:	6.38	MeanVal:	21.7413466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guagcagcauuguca--aacucaucauacug
            ++++++++++++---||+++++++----+++
            ++++++++++++-----+++++++----+++
    REV:    cgucgucguaaccuuccuugagugcauagac
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig11933.Lu0910.pre-miRNA:138.miRNA:791	agcagcauuguca--aacuca
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig11933.Lu0910.pre-miRNA:138.miRNA:792	gcagcauuguca--aacucau
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig11933.Lu0910.pre-miRNA:138.miRNA:793	uagcagcauuguca--aacuc
>>Contig11933.Lu0910.pre-miRNA:138
	gcaugugaucccaugccucaggagaaugauucauaacaguuguagcagcauugucaaacucaucauacugaauguacagauacgugaguuccuuccaaugcugcugcucaucacaug
	.((((((((...(((..(((......)))..))).......((((((((((((...(((((((....(((......)))....))))))).....))))))))))))..))))))))

###########################################################################################################################

>Contig11933.1403.0	is_MIRNA
	VAL:	6.38	MeanVal:	21.7413466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guagcagcauuguca--aacucaucauacug
            ++++++++++++---||+++++++----+++
            ++++++++++++-----+++++++----+++
    REV:    cgucgucguaaccuuccuugagugcauagac
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig11933.Lu0910.pre-miRNA:139.miRNA:794	agcagcauuguca--aacuca
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig11933.Lu0910.pre-miRNA:139.miRNA:795	gcagcauuguca--aacucau
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig11933.Lu0910.pre-miRNA:139.miRNA:796	uagcagcauuguca--aacuc
>>Contig11933.Lu0910.pre-miRNA:139
	aggagaaugauucauaacaguuguagcagcauugucaaacucaucauacugaauguacagauacgugaguuccuuccaaugcugcugcu
	.(((......))).........((((((((((((...(((((((....(((......)))....))))))).....)))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig11961.1023.0	is_MIRNA
	VAL:	6.89	MeanVal:	102.374181	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggg-gccg----gggcuuuuauuaaaauuuccggggggggagcgggucccuuuuuuuu
            +++|++--||||+++--++++++-+++++---++++++++++--++++--++++++++
            +++-++------+++--++++++|+++++---++++++++++--++++--++++++++
    REV:    cccacgcaaaaacccacaaauaa-uuuaguuuucucucccucuuuuagaaagaaaaaa
                        *********************	13:::33	8--28	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:140.miRNA:797	gggcuuuuauuaaaauuuccg
                         *********************	14:::34	9--29	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:140.miRNA:798	ggcuuuuauuaaaauuuccgg
                       *********************	12:::32	8--27	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:140.miRNA:799	-gggcuuuuauuaaaauuucc
                           *********************	16:::36	11--31	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:140.miRNA:800	cuuuuauuaaaauuuccgggg
                          *********************	15:::35	10--30	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:140.miRNA:801	gcuuuuauuaaaauuuccggg
                                                 *********************	38:::58	33--53	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:140.miRNA:802	gggagcgggucccuuuuuuuu
>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:140
	cuuguuuuugcaaaggguuuuuaauuuuuaagaacccccaaucccuccggggccggggcuuuuauuaaaauuuccggggggggagcgggucccuuuuuuuuauaauucuggguuuuaccaccaaaagauguuuucccccccccuuuuucccgggggccacaaaacugaaaaaaaaaaaaaaggggggagggggggggggaaaaacacccacaaaaaaaaaauaaauaucaaaaaagaaagauuuucucccucucuuuugauuuaauaaacacccaaaaacgcacccu
	.((((....)))).(((((((((.....)))))))))...........(((((..(((..((((((.(((((...((((((((((..((((..((((((((.....(((.(((......)))...)))..((((((((((((((((..(((..............................)))..))))))))))))))))...........................))))))))..))))..))))))))))...)))))))))))..)))......)).))).

###########################################################################################################################

>Contig11961.1023.1	is_MIRNA
	VAL:	7.15	MeanVal:	106.253511	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggg-gccg----gggcuuuuauuaaaauuuccggggggggagcgggucccuuuuuuuu-aua
            +++|++--||||+++--++++++-+++++---++++++++++--++++--++++++++|+++
            +++-++------+++--++++++|+++++---++++++++++--++++--++++++++-+++
    REV:    cccacgcaaaaacccacaaauaa-uuuaguuuucucucccucuuuuagaaagaaaaaacuau
                        *********************	13:::33	8--28	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:141.miRNA:803	gggcuuuuauuaaaauuuccg
                         *********************	14:::34	9--29	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:141.miRNA:804	ggcuuuuauuaaaauuuccgg
                       *********************	12:::32	8--27	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:141.miRNA:805	-gggcuuuuauuaaaauuucc
                          *********************	15:::35	10--30	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:141.miRNA:806	gcuuuuauuaaaauuuccggg
                           *********************	16:::36	11--31	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:141.miRNA:807	cuuuuauuaaaauuuccgggg
                                                 *********************	38:::58	33--53	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:141.miRNA:808	gggagcgggucccuuuuuuuu
>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:141
	cuuguuuuugcaaaggguuuuuaauuuuuaagaacccccaaucccuccggggccggggcuuuuauuaaaauuuccggggggggagcgggucccuuuuuuuuauaauucuggguuuuaccaccaaaagauguuuucccccccccuuuuucccgggggccacaaaacugaaaaaaaaaaaaaaggggggagggggggggggaaaaacacccacaaaaaaaaaauaaauaucaaaaaagaaagauuuucucccucucuuuugauuuaauaaacacccaaaaacgcacccu
	.((((....)))).(((((((((.....)))))))))...........(((((..(((..((((((.(((((...((((((((((..((((..(((((((((((..(((.(((......)))...)))..((((((((((((((((..(((..............................)))..)))))))))))))))).......................))).))))))))..))))..))))))))))...)))))))))))..)))......)).))).

###########################################################################################################################

>Contig11961.1031.0	is_MIRNA
	VAL:	7.15	MeanVal:	106.253511	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggg-gccg----gggcuuuuauuaaaauuuccggggggggagcgggucccuuuuuuuu-aua
            +++|++--||||+++--++++++-+++++---++++++++++--++++--++++++++|+++
            +++-++------+++--++++++|+++++---++++++++++--++++--++++++++-+++
    REV:    cccacgcaaaaacccacaaauaa-uuuaguuuucucucccucuuuuagaaagaaaaaacuau
                        *********************	13:::33	8--28	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:142.miRNA:809	gggcuuuuauuaaaauuuccg
                         *********************	14:::34	9--29	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:142.miRNA:810	ggcuuuuauuaaaauuuccgg
                       *********************	12:::32	8--27	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:142.miRNA:811	-gggcuuuuauuaaaauuucc
                          *********************	15:::35	10--30	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:142.miRNA:812	gcuuuuauuaaaauuuccggg
                           *********************	16:::36	11--31	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:142.miRNA:813	cuuuuauuaaaauuuccgggg
                                                 *********************	38:::58	33--53	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:142.miRNA:814	gggagcgggucccuuuuuuuu
>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:142
	ugcaaaggguuuuuaauuuuuaagaacccccaaucccuccggggccggggcuuuuauuaaaauuuccggggggggagcgggucccuuuuuuuuauaauucuggguuuuaccaccaaaagauguuuucccccccccuuuuucccgggggccacaaaacugaaaaaaaaaaaaaaggggggagggggggggggaaaaacacccacaaaaaaaaaauaaauaucaaaaaagaaagauuuucucccucucuuuugauuuaauaaacacccaaaaacgcacccucuguu
	.(((..(((((((((.....)))))))))...........(((((..(((..((((((.(((((...((((((((((..((((..(((((((((((..(((.(((......)))...)))..((((((((((((((((..(((..............................)))..)))))))))))))))).......................))).))))))))..))))..))))))))))...)))))))))))..)))......)).)))..))).

###########################################################################################################################

>Contig11961.1031.1	is_MIRNA
	VAL:	6.89	MeanVal:	102.374181	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggg-gccg----gggcuuuuauuaaaauuuccggggggggagcgggucccuuuuuuuu
            +++|++--||||+++--++++++-+++++---++++++++++--++++--++++++++
            +++-++------+++--++++++|+++++---++++++++++--++++--++++++++
    REV:    cccacgcaaaaacccacaaauaa-uuuaguuuucucucccucuuuuagaaagaaaaaa
                        *********************	13:::33	8--28	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:143.miRNA:815	gggcuuuuauuaaaauuuccg
                         *********************	14:::34	9--29	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:143.miRNA:816	ggcuuuuauuaaaauuuccgg
                       *********************	12:::32	8--27	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:143.miRNA:817	-gggcuuuuauuaaaauuucc
                           *********************	16:::36	11--31	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:143.miRNA:818	cuuuuauuaaaauuuccgggg
                          *********************	15:::35	10--30	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:143.miRNA:819	gcuuuuauuaaaauuuccggg
                                                 *********************	38:::58	33--53	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:143.miRNA:820	gggagcgggucccuuuuuuuu
>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:143
	ugcaaaggguuuuuaauuuuuaagaacccccaaucccuccggggccggggcuuuuauuaaaauuuccggggggggagcgggucccuuuuuuuuauaauucuggguuuuaccaccaaaagauguuuucccccccccuuuuucccgggggccacaaaacugaaaaaaaaaaaaaaggggggagggggggggggaaaaacacccacaaaaaaaaaauaaauaucaaaaaagaaagauuuucucccucucuuuugauuuaauaaacacccaaaaacgcacccucuguu
	.(((..(((((((((.....)))))))))...........(((((..(((..((((((.(((((...((((((((((..((((..((((((((.....(((.(((......)))...)))..((((((((((((((((..(((..............................)))..))))))))))))))))...........................))))))))..))))..))))))))))...)))))))))))..)))......)).)))..))).

###########################################################################################################################

>Contig11961.1036.0	is_MIRNA
	VAL:	7.15	MeanVal:	106.253511	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggg-gccg----gggcuuuuauuaaaauuuccggggggggagcgggucccuuuuuuuu-aua
            +++|++--||||+++--++++++-+++++---++++++++++--++++--++++++++|+++
            +++-++------+++--++++++|+++++---++++++++++--++++--++++++++-+++
    REV:    cccacgcaaaaacccacaaauaa-uuuaguuuucucucccucuuuuagaaagaaaaaacuau
                        *********************	13:::33	8--28	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:144.miRNA:821	gggcuuuuauuaaaauuuccg
                         *********************	14:::34	9--29	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:144.miRNA:822	ggcuuuuauuaaaauuuccgg
                       *********************	12:::32	8--27	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:144.miRNA:823	-gggcuuuuauuaaaauuucc
                          *********************	15:::35	10--30	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:144.miRNA:824	gcuuuuauuaaaauuuccggg
                           *********************	16:::36	11--31	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:144.miRNA:825	cuuuuauuaaaauuuccgggg
                                                 *********************	38:::58	33--53	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:144.miRNA:826	gggagcgggucccuuuuuuuu
>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:144
	aggguuuuuaauuuuuaagaacccccaaucccuccggggccggggcuuuuauuaaaauuuccggggggggagcgggucccuuuuuuuuauaauucuggguuuuaccaccaaaagauguuuucccccccccuuuuucccgggggccacaaaacugaaaaaaaaaaaaaaggggggagggggggggggaaaaacacccacaaaaaaaaaauaaauaucaaaaaagaaagauuuucucccucucuuuugauuuaauaaacacccaaaaacgcacccu
	.(((((((((.....)))))))))...........(((((..(((..((((((.(((((...((((((((((..((((..(((((((((((..(((.(((......)))...)))..((((((((((((((((..(((..............................)))..)))))))))))))))).......................))).))))))))..))))..))))))))))...)))))))))))..)))......)).))).

###########################################################################################################################

>Contig11961.1036.1	is_MIRNA
	VAL:	6.89	MeanVal:	102.374181	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggg-gccg----gggcuuuuauuaaaauuuccggggggggagcgggucccuuuuuuuu
            +++|++--||||+++--++++++-+++++---++++++++++--++++--++++++++
            +++-++------+++--++++++|+++++---++++++++++--++++--++++++++
    REV:    cccacgcaaaaacccacaaauaa-uuuaguuuucucucccucuuuuagaaagaaaaaa
                        *********************	13:::33	8--28	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:145.miRNA:827	gggcuuuuauuaaaauuuccg
                         *********************	14:::34	9--29	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:145.miRNA:828	ggcuuuuauuaaaauuuccgg
                       *********************	12:::32	8--27	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:145.miRNA:829	-gggcuuuuauuaaaauuucc
                           *********************	16:::36	11--31	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:145.miRNA:830	cuuuuauuaaaauuuccgggg
                          *********************	15:::35	10--30	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:145.miRNA:831	gcuuuuauuaaaauuuccggg
                                                 *********************	38:::58	33--53	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:145.miRNA:832	gggagcgggucccuuuuuuuu
>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:145
	aggguuuuuaauuuuuaagaacccccaaucccuccggggccggggcuuuuauuaaaauuuccggggggggagcgggucccuuuuuuuuauaauucuggguuuuaccaccaaaagauguuuucccccccccuuuuucccgggggccacaaaacugaaaaaaaaaaaaaaggggggagggggggggggaaaaacacccacaaaaaaaaaauaaauaucaaaaaagaaagauuuucucccucucuuuugauuuaauaaacacccaaaaacgcacccu
	.(((((((((.....)))))))))...........(((((..(((..((((((.(((((...((((((((((..((((..((((((((.....(((.(((......)))...)))..((((((((((((((((..(((..............................)))..))))))))))))))))...........................))))))))..))))..))))))))))...)))))))))))..)))......)).))).

###########################################################################################################################

>Contig11961.1070.0	is_MIRNA
	VAL:	7.15	MeanVal:	106.253511	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggg-gccg----gggcuuuuauuaaaauuuccggggggggagcgggucccuuuuuuuu-aua
            +++|++--||||+++--++++++-+++++---++++++++++--++++--++++++++|+++
            +++-++------+++--++++++|+++++---++++++++++--++++--++++++++-+++
    REV:    cccacgcaaaaacccacaaauaa-uuuaguuuucucucccucuuuuagaaagaaaaaacuau
                        *********************	13:::33	8--28	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:146.miRNA:833	gggcuuuuauuaaaauuuccg
                         *********************	14:::34	9--29	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:146.miRNA:834	ggcuuuuauuaaaauuuccgg
                       *********************	12:::32	8--27	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:146.miRNA:835	-gggcuuuuauuaaaauuucc
                          *********************	15:::35	10--30	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:146.miRNA:836	gcuuuuauuaaaauuuccggg
                           *********************	16:::36	11--31	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:146.miRNA:837	cuuuuauuaaaauuuccgggg
                                                 *********************	38:::58	33--53	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:146.miRNA:838	gggagcgggucccuuuuuuuu
>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:146
	cggggccggggcuuuuauuaaaauuuccggggggggagcgggucccuuuuuuuuauaauucuggguuuuaccaccaaaagauguuuucccccccccuuuuucccgggggccacaaaacugaaaaaaaaaaaaaaggggggagggggggggggaaaaacacccacaaaaaaaaaauaaauaucaaaaaagaaagauuuucucccucucuuuugauuuaauaaacacccaaaaacgcacccu
	.(((((..(((..((((((.(((((...((((((((((..((((..(((((((((((..(((.(((......)))...)))..((((((((((((((((..(((..............................)))..)))))))))))))))).......................))).))))))))..))))..))))))))))...)))))))))))..)))......)).))).

###########################################################################################################################

>Contig11961.1070.1	is_MIRNA
	VAL:	6.89	MeanVal:	102.374181	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggg-gccg----gggcuuuuauuaaaauuuccggggggggagcgggucccuuuuuuuu
            +++|++--||||+++--++++++-+++++---++++++++++--++++--++++++++
            +++-++------+++--++++++|+++++---++++++++++--++++--++++++++
    REV:    cccacgcaaaaacccacaaauaa-uuuaguuuucucucccucuuuuagaaagaaaaaa
                        *********************	13:::33	8--28	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:147.miRNA:839	gggcuuuuauuaaaauuuccg
                         *********************	14:::34	9--29	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:147.miRNA:840	ggcuuuuauuaaaauuuccgg
                       *********************	12:::32	8--27	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:147.miRNA:841	-gggcuuuuauuaaaauuucc
                           *********************	16:::36	11--31	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:147.miRNA:842	cuuuuauuaaaauuuccgggg
                          *********************	15:::35	10--30	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:147.miRNA:843	gcuuuuauuaaaauuuccggg
                                                 *********************	38:::58	33--53	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:147.miRNA:844	gggagcgggucccuuuuuuuu
>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:147
	cggggccggggcuuuuauuaaaauuuccggggggggagcgggucccuuuuuuuuauaauucuggguuuuaccaccaaaagauguuuucccccccccuuuuucccgggggccacaaaacugaaaaaaaaaaaaaaggggggagggggggggggaaaaacacccacaaaaaaaaaauaaauaucaaaaaagaaagauuuucucccucucuuuugauuuaauaaacacccaaaaacgcacccu
	.(((((..(((..((((((.(((((...((((((((((..((((..((((((((.....(((.(((......)))...)))..((((((((((((((((..(((..............................)))..))))))))))))))))...........................))))))))..))))..))))))))))...)))))))))))..)))......)).))).

###########################################################################################################################

>Contig11961.1078.0	is_MIRNA
	VAL:	11.50	MeanVal:	164.454865	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcuuuuauuaaaauuuccggggggggagcgggucccuuuuuuuu-aua
            +++--++++++-+++++---++++++++++--++++--++++++++|+++
            +++--++++++|+++++---++++++++++--++++--++++++++-+++
    REV:    cccacaaauaa-uuuaguuuucucucccucuuuuagaaagaaaaaacuau
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:148.miRNA:845	ggcuuuuauuaaaauuuccgg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:148.miRNA:846	gcuuuuauuaaaauuuccggg
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:148.miRNA:847	cuuuuauuaaaauuuccgggg
                                     *********************	26:::46	26--46	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:148.miRNA:848	gggagcgggucccuuuuuuuu
                                        *********************	29:::49	29--48	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:148.miRNA:849	agcgggucccuuuuuuuu-au
                                         *********************	30:::50	30--49	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:148.miRNA:850	gcgggucccuuuuuuuu-aua
>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:148
	gggcuuuuauuaaaauuuccggggggggagcgggucccuuuuuuuuauaauucuggguuuuaccaccaaaagauguuuucccccccccuuuuucccgggggccacaaaacugaaaaaaaaaaaaaaggggggagggggggggggaaaaacacccacaaaaaaaaaauaaauaucaaaaaagaaagauuuucucccucucuuuugauuuaauaaacacccaaaaacgcacccucuguuuuu
	(((..((((((.(((((...((((((((((..((((..(((((((((((..(((.(((......)))...)))..((((((((((((((((..(((..............................)))..)))))))))))))))).......................))).))))))))..))))..))))))))))...)))))))))))..))).((((((.......)))))).

###########################################################################################################################

>Contig11961.1078.1	is_MIRNA
	VAL:	8.67	MeanVal:	118.864083666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcuuuuauuaaaauuuccggggggggagcgggucccuuuuuuuu
            +++--++++++-+++++---++++++++++--++++--++++++++
            +++--++++++|+++++---++++++++++--++++--++++++++
    REV:    cccacaaauaa-uuuaguuuucucucccucuuuuagaaagaaaaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:149.miRNA:851	ggcuuuuauuaaaauuuccgg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:149.miRNA:852	gcuuuuauuaaaauuuccggg
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:149.miRNA:853	cuuuuauuaaaauuuccgggg
                                     *********************	26:::46	26--46	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:149.miRNA:854	gggagcgggucccuuuuuuuu
                                    *********************	25:::45	25--45	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:149.miRNA:855	ggggagcgggucccuuuuuuu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:149.miRNA:856	gggggagcgggucccuuuuuu
>>Contig11961.Lu0910.pre-miRNA:149
	gggcuuuuauuaaaauuuccggggggggagcgggucccuuuuuuuuauaauucuggguuuuaccaccaaaagauguuuucccccccccuuuuucccgggggccacaaaacugaaaaaaaaaaaaaaggggggagggggggggggaaaaacacccacaaaaaaaaaauaaauaucaaaaaagaaagauuuucucccucucuuuugauuuaauaaacacccaaaaacgcacccucuguuuuu
	(((..((((((.(((((...((((((((((..((((..((((((((.....(((.(((......)))...)))..((((((((((((((((..(((..............................)))..))))))))))))))))...........................))))))))..))))..))))))))))...)))))))))))..))).((((((.......)))))).

###########################################################################################################################

>Contig1200.307.0	is_MIRNA
	VAL:	2.30	MeanVal:	5.86806783333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agacuuugcucccuguugcuau----ugccca
            ++++--++++--++++++++--||||++++++
            ++++-|++++--++++++++------++++++
    REV:    ucugu-augauuggcaacgacguuguacgggu
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1200.Lu0910.pre-miRNA:150.miRNA:857	gacuuugcucccuguugcuau
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig1200.Lu0910.pre-miRNA:150.miRNA:858	acuuugcucccuguugcuau-
>>Contig1200.Lu0910.pre-miRNA:150
	cccaagacugauuuugaguuuuggaagacuuugcucccuguugcuauugcccauacaauugggcauguugcagcaacgguuaguaugucuaaaguugcaguuucguucacucacaucaucaaaaguggugagccagcauucaguguguuggucuccagauuccuauuaggagagucuuucccugcc
	.((((((((.......)))))))).((((..((((..((((((((..((((((......))))))......))))))))..)))).))))......((((....((((((.(((..........)))))))))((((((.....)))))).(((((.(((....))).)))))........)))).

###########################################################################################################################

>Contig122.964.0	is_MIRNA
	VAL:	18.24	MeanVal:	255.4469985	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggacuuccaaucccaugcaagaucgaaaguaaaaug
            ++---++++++++-++++++++++--+++++-++++
            ++--|++++++++-++++++++++--+++++-++++
    REV:    ccgu-agguuagguuacguuuuagaauucauauuac
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig122.Lu0910.pre-miRNA:151.miRNA:859	caugcaagaucgaaaguaaaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig122.Lu0910.pre-miRNA:151.miRNA:860	augcaagaucgaaaguaaaau
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig122.Lu0910.pre-miRNA:151.miRNA:861	aaucccaugcaagaucgaaag
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig122.Lu0910.pre-miRNA:151.miRNA:862	ugcaagaucgaaaguaaaaug
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig122.Lu0910.pre-miRNA:151.miRNA:863	caaucccaugcaagaucgaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig122.Lu0910.pre-miRNA:151.miRNA:864	cuuccaaucccaugcaagauc
>>Contig122.Lu0910.pre-miRNA:151
	ggaaauugggacuuccaaucccaugcaagaucgaaaguaaaaugcggcucaugccacuauaguuuaaguuauugcaccaaaugucauuauacuuaagauuuugcauuggauuggaugccacuauacuaguguuuuacaugcgcuuaccugguuuuuaggaucuaguaaguuaucaaguuaaaaugaccuaaacuaguggauccuaaaaag
	((......((...((((((((.((((((((((..(((((.((((.(((....)))............((....)).........)))).)))))..)))))))))).))))))))..))........(((((.......)))))..))...(((((((((((((.((..((((((........)))..)))..)).))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig122.972.0	is_MIRNA
	VAL:	18.24	MeanVal:	255.4469985	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggacuuccaaucccaugcaagaucgaaaguaaaaug
            ++---++++++++-++++++++++--+++++-++++
            ++--|++++++++-++++++++++--+++++-++++
    REV:    ccgu-agguuagguuacguuuuagaauucauauuac
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig122.Lu0910.pre-miRNA:152.miRNA:865	caugcaagaucgaaaguaaaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig122.Lu0910.pre-miRNA:152.miRNA:866	augcaagaucgaaaguaaaau
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig122.Lu0910.pre-miRNA:152.miRNA:867	aaucccaugcaagaucgaaag
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig122.Lu0910.pre-miRNA:152.miRNA:868	ugcaagaucgaaaguaaaaug
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig122.Lu0910.pre-miRNA:152.miRNA:869	caaucccaugcaagaucgaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig122.Lu0910.pre-miRNA:152.miRNA:870	cuuccaaucccaugcaagauc
>>Contig122.Lu0910.pre-miRNA:152
	ggacuuccaaucccaugcaagaucgaaaguaaaaugcggcucaugccacuauaguuuaaguuauugcaccaaaugucauuauacuuaagauuuugcauuggauuggaugccacuauacuaguguuuuacaugcgcuuaccugguuuuuaggaucuaguaaguuaucaaguuaaaaugaccuaaacuaguggauccuaaaaag
	((...((((((((.((((((((((..(((((.((((.(((....)))............((....)).........)))).)))))..)))))))))).))))))))..)).(((....(((((.......)))))....)))(((((((((((((.((..((((((........)))..)))..)).))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig122.972.1	is_MIRNA
	VAL:	18.24	MeanVal:	255.4469985	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggacuuccaaucccaugcaagaucgaaaguaaaaug
            ++---++++++++-++++++++++--+++++-++++
            ++--|++++++++-++++++++++--+++++-++++
    REV:    ccgu-agguuagguuacguuuuagaauucauauuac
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig122.Lu0910.pre-miRNA:153.miRNA:871	caugcaagaucgaaaguaaaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig122.Lu0910.pre-miRNA:153.miRNA:872	augcaagaucgaaaguaaaau
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig122.Lu0910.pre-miRNA:153.miRNA:873	aaucccaugcaagaucgaaag
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig122.Lu0910.pre-miRNA:153.miRNA:874	ugcaagaucgaaaguaaaaug
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig122.Lu0910.pre-miRNA:153.miRNA:875	caaucccaugcaagaucgaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig122.Lu0910.pre-miRNA:153.miRNA:876	cuuccaaucccaugcaagauc
>>Contig122.Lu0910.pre-miRNA:153
	ggacuuccaaucccaugcaagaucgaaaguaaaaugcggcucaugccacuauaguuuaaguuauugcaccaaaugucauuauacuuaagauuuugcauuggauuggaugccacuauacuaguguuuuacaugcgcuuaccugguuuuuaggaucuaguaaguuaucaaguuaaaaugaccuaaacuaguggauccuaaaaag
	((...((((((((.((((((((((..(((((.((((.(((....)))............((....)).........)))).)))))..)))))))))).))))))))..))........(((((.......))))).......(((((((((((((.((..((((((........)))..)))..)).))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig12243.320.0	is_MIRNA
	VAL:	1.14	MeanVal:	4.842025	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuc-uugacu--gauuuuuucacugaagcucuca--ucc
            +++|++++++||++++++++++++----++++++||+++
            +++-++++++--++++++++++++--||++++++--+++
    REV:    aaguaacugauguuaaggaagugaaa--gaggguuaagg
             *********************	2:::22	2--19	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:154.miRNA:877	uc-uugacu--gauuuuuuca
               *********************	4:::24	4--21	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:154.miRNA:878	-uugacu--gauuuuuucacu
                *********************	5:::25	4--22	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:154.miRNA:879	uugacu--gauuuuuucacug
              *********************	3:::23	3--20	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:154.miRNA:880	c-uugacu--gauuuuuucac
                 *********************	6:::26	5--23	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:154.miRNA:881	ugacu--gauuuuuucacuga
>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:154
	aaccucuuucuaggaugcugacuggaacuccauuucuugacugauuuuuucacugaagcucucauccuccagaacaagguucugcauugcuucuggaucaaacccauuugguggaaaaggagagugauacccagaagcuggaauugggagaaagugaaggaauuguagucaaugaaggug
	.(((...((((((........))))))......(((((((((((((((((((((....(((((((((..((((((...))))))....((((((((((((...((.(((......)))))....))))..)))))))).)))..))))))..))))))))))))..)))))).)))))).

###########################################################################################################################

>Contig12243.326.0	is_MIRNA
	VAL:	1.03	MeanVal:	5.320815	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ca-uuuc-uugacu--gauuuuuucacugaagcucuca--ucc
            ++|++++|++++++||++++++++++++----++++++||+++
            ++-++++-++++++--++++++++++++--||++++++--+++
    REV:    guggaaguaacugauguuaaggaagugaaa--gaggguuaagg
                 *********************	6:::26	5--22	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:155.miRNA:882	uc-uugacu--gauuuuuuca
                   *********************	8:::28	7--24	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:155.miRNA:883	-uugacu--gauuuuuucacu
                    *********************	9:::29	7--25	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:155.miRNA:884	uugacu--gauuuuuucacug
                *********************	5:::25	4--21	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:155.miRNA:885	uuc-uugacu--gauuuuuuc
                  *********************	7:::27	6--23	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:155.miRNA:886	c-uugacu--gauuuuuucac
               *********************	4:::24	3--20	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:155.miRNA:887	uuuc-uugacu--gauuuuuu
>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:155
	uuucuaggaugcugacuggaacuccauuucuugacugauuuuuucacugaagcucucauccuccagaacaagguucugcauugcuucuggaucaaacccauuugguggaaaaggagagugauacccagaagcuggaauugggagaaagugaaggaauuguagucaaugaagguga
	.((((((........))))))...((((((((((((((((((((((((....(((((((((..((((((...))))))....((((((((((((...((.(((......)))))....))))..)))))))).)))..))))))..))))))))))))..)))))).)))).)).

###########################################################################################################################

>Contig12243.331.0	is_MIRNA
	VAL:	1.32	MeanVal:	6.78142733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuc-uugacu--gauuuuuucacugaagcucuca--ucc
            ++++|++++++||++++++++++++----++++++||+++
            ++++-++++++--++++++++++++--||++++++--+++
    REV:    gaaguaacugauguuaaggaagugaaa--gaggguuaagg
                *********************	5:::25	5--22	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:156.miRNA:888	-uugacu--gauuuuuucacu
              *********************	3:::23	3--20	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:156.miRNA:889	uc-uugacu--gauuuuuuca
                 *********************	6:::26	5--23	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:156.miRNA:890	uugacu--gauuuuuucacug
             *********************	2:::22	2--19	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:156.miRNA:891	uuc-uugacu--gauuuuuuc
               *********************	4:::24	4--21	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:156.miRNA:892	c-uugacu--gauuuuuucac
                  *********************	7:::27	6--24	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:156.miRNA:893	ugacu--gauuuuuucacuga
>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:156
	aggaugcugacuggaacuccauuucuugacugauuuuuucacugaagcucucauccuccagaacaagguucugcauugcuucuggaucaaacccauuugguggaaaaggagagugauacccagaagcuggaauugggagaaagugaaggaauuguagucaaugaagg
	.(((..((....))...))).((((((((((((((((((((((....(((((((((..((((((...))))))....((((((((((((...((.(((......)))))....))))..)))))))).)))..))))))..))))))))))))..)))))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig12243.346.0	is_MIRNA
	VAL:	1.03	MeanVal:	5.320815	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ca-uuuc-uugacu--gauuuuuucacugaagcucuca--ucc
            ++|++++|++++++||++++++++++++----++++++||+++
            ++-++++-++++++--++++++++++++--||++++++--+++
    REV:    guggaaguaacugauguuaaggaagugaaa--gaggguuaagg
                 *********************	6:::26	5--22	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:157.miRNA:894	uc-uugacu--gauuuuuuca
                   *********************	8:::28	7--24	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:157.miRNA:895	-uugacu--gauuuuuucacu
                    *********************	9:::29	7--25	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:157.miRNA:896	uugacu--gauuuuuucacug
                *********************	5:::25	4--21	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:157.miRNA:897	uuc-uugacu--gauuuuuuc
                  *********************	7:::27	6--23	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:157.miRNA:898	c-uugacu--gauuuuuucac
               *********************	4:::24	3--20	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:157.miRNA:899	uuuc-uugacu--gauuuuuu
>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:157
	acuccauuucuugacugauuuuuucacugaagcucucauccuccagaacaagguucugcauugcuucuggaucaaacccauuugguggaaaaggagagugauacccagaagcuggaauugggagaaagugaaggaauuguagucaaugaagguga
	....((((((((((((((((((((((((....(((((((((..((((((...))))))....((((((((((((...((.(((......)))))....))))..)))))))).)))..))))))..))))))))))))..)))))).)))).)).

###########################################################################################################################

>Contig12243.349.0	is_MIRNA
	VAL:	1.03	MeanVal:	5.320815	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ca-uuuc-uugacu--gauuuuuucacugaagcucuca--ucc
            ++|++++|++++++||++++++++++++----++++++||+++
            ++-++++-++++++--++++++++++++--||++++++--+++
    REV:    guggaaguaacugauguuaaggaagugaaa--gaggguuaagg
                 *********************	6:::26	5--22	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:158.miRNA:900	uc-uugacu--gauuuuuuca
                   *********************	8:::28	7--24	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:158.miRNA:901	-uugacu--gauuuuuucacu
                    *********************	9:::29	7--25	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:158.miRNA:902	uugacu--gauuuuuucacug
                *********************	5:::25	4--21	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:158.miRNA:903	uuc-uugacu--gauuuuuuc
                  *********************	7:::27	6--23	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:158.miRNA:904	c-uugacu--gauuuuuucac
               *********************	4:::24	3--20	>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:158.miRNA:905	uuuc-uugacu--gauuuuuu
>>Contig12243.Lu0910.pre-miRNA:158
	ccauuucuugacugauuuuuucacugaagcucucauccuccagaacaagguucugcauugcuucuggaucaaacccauuugguggaaaaggagagugauacccagaagcuggaauugggagaaagugaaggaauuguagucaaugaagguga
	.((((((((((((((((((((((((....(((((((((..((((((...))))))....((((((((((((...((.(((......)))))....))))..)))))))).)))..))))))..))))))))))))..)))))).)))).)).

###########################################################################################################################

>Contig12307.661.0	is_MIRNA
	VAL:	40.87	MeanVal:	359.561111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uug-guuaccugugcaaaaugcaguggcggauu
            +++|+++---++++++---+++++++++--+++
            +++-+++---++++++---+++++++++--+++
    REV:    aacucagagaacaugugugacguuacugaauga
                *********************	5:::25	4--24	>>Contig12307.Lu0910.pre-miRNA:159.miRNA:906	guuaccugugcaaaaugcagu
                 *********************	6:::26	5--25	>>Contig12307.Lu0910.pre-miRNA:159.miRNA:907	uuaccugugcaaaaugcagug
                   *********************	8:::28	7--27	>>Contig12307.Lu0910.pre-miRNA:159.miRNA:908	accugugcaaaaugcaguggc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig12307.Lu0910.pre-miRNA:159.miRNA:909	g-guuaccugugcaaaaugca
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig12307.Lu0910.pre-miRNA:159.miRNA:910	ug-guuaccugugcaaaaugc
                    *********************	9:::29	8--28	>>Contig12307.Lu0910.pre-miRNA:159.miRNA:911	ccugugcaaaaugcaguggcg
>>Contig12307.Lu0910.pre-miRNA:159
	ucaccccaagguguauugguuaccugugcaaaaugcaguggcggauuguuaaaaaaguaagucauugcaguguguacaagagacucaac
	.((((....))))..((((((...((((((...(((((((((..(((........)))..)))))))))...))))))...))).))).

###########################################################################################################################

>Contig12307.675.0	is_MIRNA
	VAL:	40.87	MeanVal:	359.561111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uug-guuaccugugcaaaaugcaguggcggauu
            +++|+++---++++++---+++++++++--+++
            +++-+++---++++++---+++++++++--+++
    REV:    aacucagagaacaugugugacguuacugaauga
                *********************	5:::25	4--24	>>Contig12307.Lu0910.pre-miRNA:160.miRNA:912	guuaccugugcaaaaugcagu
                 *********************	6:::26	5--25	>>Contig12307.Lu0910.pre-miRNA:160.miRNA:913	uuaccugugcaaaaugcagug
                   *********************	8:::28	7--27	>>Contig12307.Lu0910.pre-miRNA:160.miRNA:914	accugugcaaaaugcaguggc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig12307.Lu0910.pre-miRNA:160.miRNA:915	g-guuaccugugcaaaaugca
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig12307.Lu0910.pre-miRNA:160.miRNA:916	ug-guuaccugugcaaaaugc
                    *********************	9:::29	8--28	>>Contig12307.Lu0910.pre-miRNA:160.miRNA:917	ccugugcaaaaugcaguggcg
>>Contig12307.Lu0910.pre-miRNA:160
	auugguuaccugugcaaaaugcaguggcggauuguuaaaaaaguaagucauugcaguguguacaagagacucaac
	.((((((...((((((...(((((((((..(((........)))..)))))))))...))))))...))).))).

###########################################################################################################################

>Contig12363.635.0	is_MIRNA
	VAL:	1.68	MeanVal:	9.562045	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcagcugauuacccugugg-gau-gu-auca--uucauguag
            +++++-++-+++-++++++-|+++|++|++++||+++++++++
            +++++|++|+++-++++++--+++-++-++++--+++++++++
    REV:    guguc-ac-aauuggacacgacuaucauuagucaagguacguc
                     *********************	10:::30	10--27	>>Contig12363.Lu0910.pre-miRNA:161.miRNA:918	uuacccugugg-gau-gu-au
                       *********************	12:::32	12--29	>>Contig12363.Lu0910.pre-miRNA:161.miRNA:919	acccugugg-gau-gu-auca
                      *********************	11:::31	11--28	>>Contig12363.Lu0910.pre-miRNA:161.miRNA:920	uacccugugg-gau-gu-auc
                  *********************	7:::27	7--25	>>Contig12363.Lu0910.pre-miRNA:161.miRNA:921	ugauuacccugugg-gau-gu
                    *********************	9:::29	9--26	>>Contig12363.Lu0910.pre-miRNA:161.miRNA:922	auuacccugugg-gau-gu-a
>>Contig12363.Lu0910.pre-miRNA:161
	acgcagcugauuacccugugggauguaucauucauguagaauauuggcggacaagugucgaggcacacugcauggaacugauuacuaucagcacagguuaacacuguga
	.(((((.((.(((.((((((.((((((((((((((((((....(((.....)))((((....)))).)))))))))..)))).)).)))..)))))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig12419.710.0	is_MIRNA
	VAL:	2.96	MeanVal:	25.654384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgccaaga---ucugcagagauggaaucaagagcaucucu
            ++++++++-|||+++-+++-++++-++++++-++++++-++
            ++++++++----+++-+++-++++-++++++-++++++-++
    REV:    ugugguucaugaagggguuauuacauuaguugucguaguga
                                *********************	21:::41	18--38	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:162.miRNA:923	gauggaaucaagagcaucucu
                               *********************	20:::40	17--37	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:162.miRNA:924	agauggaaucaagagcaucuc
                             *********************	18:::38	15--35	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:162.miRNA:925	agagauggaaucaagagcauc
                            *********************	17:::37	14--34	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:162.miRNA:926	cagagauggaaucaagagcau
                              *********************	19:::39	16--36	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:162.miRNA:927	gagauggaaucaagagcaucu
>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:162
	accguuugcuuggaauaggcuuuaucccuagcucucgacaugcuuuuguaauaauagucugcaucugugaccugaagaagcguauuuucuggggcaaagggacgccaagaucugcagagauggaaucaagagcaucucucaaagugaugcuguugauuacauuauuggggaaguacuuggugua
	.((.(((((((((((((.(((((.((...((.((.((..((((..((((....))))...)))).)).)).)))).))))).))))))...))))))).))((((((((.(((.(((.((((.((((((.((((((.((...)).)))))).)))))).)))).))).)))....)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig12419.739.0	is_MIRNA
	VAL:	2.98	MeanVal:	25.83711	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggacgccaaga---ucugcagagauggaaucaagagcaucucu
            ++-++++++++-|||+++-+++-++++-++++++-++++++-++
            ++-++++++++----+++-+++-++++-++++++-++++++-++
    REV:    ucaugugguucaugaagggguuauuacauuaguugucguaguga
                                   *********************	24:::44	21--41	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:163.miRNA:928	gauggaaucaagagcaucucu
                                  *********************	23:::43	20--40	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:163.miRNA:929	agauggaaucaagagcaucuc
                                *********************	21:::41	18--38	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:163.miRNA:930	agagauggaaucaagagcauc
                               *********************	20:::40	17--37	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:163.miRNA:931	cagagauggaaucaagagcau
                                 *********************	22:::42	19--39	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:163.miRNA:932	gagauggaaucaagagcaucu
>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:163
	agcucucgacaugcuuuuguaauaauagucugcaucugugaccugaagaagcguauuuucuggggcaaagggacgccaagaucugcagagauggaaucaagagcaucucucaaagugaugcuguugauuacauuauuggggaaguacuugguguacug
	.(((((.((.((((((((......((((.......)))).......))))))))....)).)))))...((.((((((((.(((.(((.((((.((((((.((((((.((...)).)))))).)))))).)))).))).)))....)))))))).)).

###########################################################################################################################

>Contig12419.751.0	is_MIRNA
	VAL:	2.96	MeanVal:	25.654384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgccaaga---ucugcagagauggaaucaagagcaucucu
            ++++++++-|||+++-+++-++++-++++++-++++++-++
            ++++++++----+++-+++-++++-++++++-++++++-++
    REV:    ugugguucaugaagggguuauuacauuaguugucguaguga
                                *********************	21:::41	18--38	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:164.miRNA:933	gauggaaucaagagcaucucu
                               *********************	20:::40	17--37	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:164.miRNA:934	agauggaaucaagagcaucuc
                             *********************	18:::38	15--35	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:164.miRNA:935	agagauggaaucaagagcauc
                            *********************	17:::37	14--34	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:164.miRNA:936	cagagauggaaucaagagcau
                              *********************	19:::39	16--36	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:164.miRNA:937	gagauggaaucaagagcaucu
>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:164
	gcuuuuguaauaauagucugcaucugugaccugaagaagcguauuuucuggggcaaagggacgccaagaucugcagagauggaaucaagagcaucucucaaagugaugcuguugauuacauuauuggggaaguacuuggugua
	.(((((((..((..(((.(((.(((.........))).))).)))...))..))))))).((((((((.(((.(((.((((.((((((.((((((.((...)).)))))).)))))).)))).))).)))....)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig12419.751.1	is_MIRNA
	VAL:	2.96	MeanVal:	25.654384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgccaaga---ucugcagagauggaaucaagagcaucucu
            ++++++++-|||+++-+++-++++-++++++-++++++-++
            ++++++++----+++-+++-++++-++++++-++++++-++
    REV:    ugugguucaugaagggguuauuacauuaguugucguaguga
                                *********************	21:::41	18--38	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:165.miRNA:938	gauggaaucaagagcaucucu
                               *********************	20:::40	17--37	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:165.miRNA:939	agauggaaucaagagcaucuc
                             *********************	18:::38	15--35	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:165.miRNA:940	agagauggaaucaagagcauc
                            *********************	17:::37	14--34	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:165.miRNA:941	cagagauggaaucaagagcau
                              *********************	19:::39	16--36	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:165.miRNA:942	gagauggaaucaagagcaucu
>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:165
	gcuuuuguaauaauagucugcaucugugaccugaagaagcguauuuucuggggcaaagggacgccaagaucugcagagauggaaucaagagcaucucucaaagugaugcuguugauuacauuauuggggaaguacuuggugua
	.(((((((....((((.......))))..((.(((((......))))).)).))))))).((((((((.(((.(((.((((.((((((.((((((.((...)).)))))).)))))).)))).))).)))....)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig12419.772.0	is_MIRNA
	VAL:	2.96	MeanVal:	25.654384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgccaaga---ucugcagagauggaaucaagagcaucucu
            ++++++++-|||+++-+++-++++-++++++-++++++-++
            ++++++++----+++-+++-++++-++++++-++++++-++
    REV:    ugugguucaugaagggguuauuacauuaguugucguaguga
                                *********************	21:::41	18--38	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:166.miRNA:943	gauggaaucaagagcaucucu
                               *********************	20:::40	17--37	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:166.miRNA:944	agauggaaucaagagcaucuc
                             *********************	18:::38	15--35	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:166.miRNA:945	agagauggaaucaagagcauc
                            *********************	17:::37	14--34	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:166.miRNA:946	cagagauggaaucaagagcau
                              *********************	19:::39	16--36	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:166.miRNA:947	gagauggaaucaagagcaucu
>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:166
	aucugugaccugaagaagcguauuuucuggggcaaagggacgccaagaucugcagagauggaaucaagagcaucucucaaagugaugcuguugauuacauuauuggggaaguacuuggugua
	.(((.((.(((..(((((.....))))).))))).))).((((((((.(((.(((.((((.((((((.((((((.((...)).)))))).)))))).)))).))).)))....)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig12419.774.0	is_MIRNA
	VAL:	2.98	MeanVal:	25.83711	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggacgccaaga---ucugcagagauggaaucaagagcaucucu
            ++-++++++++-|||+++-+++-++++-++++++-++++++-++
            ++-++++++++----+++-+++-++++-++++++-++++++-++
    REV:    ucaugugguucaugaagggguuauuacauuaguugucguaguga
                                   *********************	24:::44	21--41	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:167.miRNA:948	gauggaaucaagagcaucucu
                                  *********************	23:::43	20--40	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:167.miRNA:949	agauggaaucaagagcaucuc
                                *********************	21:::41	18--38	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:167.miRNA:950	agagauggaaucaagagcauc
                               *********************	20:::40	17--37	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:167.miRNA:951	cagagauggaaucaagagcau
                                 *********************	22:::42	19--39	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:167.miRNA:952	gagauggaaucaagagcaucu
>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:167
	cugugaccugaagaagcguauuuucuggggcaaagggacgccaagaucugcagagauggaaucaagagcaucucucaaagugaugcuguugauuacauuauuggggaaguacuugguguacug
	.(((..((.(((((......))))).)).)))..((.((((((((.(((.(((.((((.((((((.((((((.((...)).)))))).)))))).)))).))).)))....)))))))).)).

###########################################################################################################################

>Contig12419.788.0	is_MIRNA
	VAL:	2.98	MeanVal:	25.83711	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggacgccaaga---ucugcagagauggaaucaagagcaucucu
            ++-++++++++-|||+++-+++-++++-++++++-++++++-++
            ++-++++++++----+++-+++-++++-++++++-++++++-++
    REV:    ucaugugguucaugaagggguuauuacauuaguugucguaguga
                                   *********************	24:::44	21--41	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:168.miRNA:953	gauggaaucaagagcaucucu
                                  *********************	23:::43	20--40	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:168.miRNA:954	agauggaaucaagagcaucuc
                                *********************	21:::41	18--38	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:168.miRNA:955	agagauggaaucaagagcauc
                               *********************	20:::40	17--37	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:168.miRNA:956	cagagauggaaucaagagcau
                                 *********************	22:::42	19--39	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:168.miRNA:957	gagauggaaucaagagcaucu
>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:168
	agcguauuuucuggggcaaagggacgccaagaucugcagagauggaaucaagagcaucucucaaagugaugcuguugauuacauuauuggggaaguacuugguguacug
	.((............))...((.((((((((.(((.(((.((((.((((((.((((((.((...)).)))))).)))))).)))).))).)))....)))))))).)).

###########################################################################################################################

>Contig12419.807.0	is_MIRNA
	VAL:	2.98	MeanVal:	25.83711	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggacgccaaga---ucugcagagauggaaucaagagcaucucu
            ++-++++++++-|||+++-+++-++++-++++++-++++++-++
            ++-++++++++----+++-+++-++++-++++++-++++++-++
    REV:    ucaugugguucaugaagggguuauuacauuaguugucguaguga
                                   *********************	24:::44	21--41	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:169.miRNA:958	gauggaaucaagagcaucucu
                                  *********************	23:::43	20--40	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:169.miRNA:959	agauggaaucaagagcaucuc
                                *********************	21:::41	18--38	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:169.miRNA:960	agagauggaaucaagagcauc
                               *********************	20:::40	17--37	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:169.miRNA:961	cagagauggaaucaagagcau
                                 *********************	22:::42	19--39	>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:169.miRNA:962	gagauggaaucaagagcaucu
>>Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:169
	agggacgccaagaucugcagagauggaaucaagagcaucucucaaagugaugcuguugauuacauuauuggggaaguacuugguguacug
	.((.((((((((.(((.(((.((((.((((((.((((((.((...)).)))))).)))))).)))).))).)))....)))))))).)).

###########################################################################################################################

>Contig12546.418.0	is_MIRNA
	VAL:	2.34	MeanVal:	5.5709565	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcugcaugaggccucuucggagcgguaucuugg
            ++-++-+++--++------+++++++++++++++
            ++|++-+++--++---|||+++++++++++++++
    REV:    ac-acauaccacgaac---ccucgucauggaacc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig12546.Lu0910.pre-miRNA:170.miRNA:963	ugcaugaggccucuucggagc
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig12546.Lu0910.pre-miRNA:170.miRNA:964	caugaggccucuucggagcgg
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig12546.Lu0910.pre-miRNA:170.miRNA:965	gcaugaggccucuucggagcg
>>Contig12546.Lu0910.pre-miRNA:170
	uugcugcaugaggccucuucggagcgguaucuugguguuccaauccaagguacugcucccaagcaccauacacau
	.((.((.(((..((......(((((((((((((((.........)))))))))))))))...))..))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig12689.741.0	is_MIRNA
	VAL:	3.60	MeanVal:	14.3748072222222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuggaucugcuggccuucga-agg-ugagc
            ++++++--+++++++++---|+++|++-++
            ++++++--+++++++++----+++-++|++
    REV:    gaccugaccgauuggaaaugguccuac-cg
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig12689.Lu0910.pre-miRNA:171.miRNA:966	uggaucugcuggccuucga-a
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig12689.Lu0910.pre-miRNA:171.miRNA:967	ggaucugcuggccuucga-ag
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig12689.Lu0910.pre-miRNA:171.miRNA:968	gaucugcuggccuucga-agg
                  *********************	7:::27	7--25	>>Contig12689.Lu0910.pre-miRNA:171.miRNA:969	cugcuggccuucga-agg-ug
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig12689.Lu0910.pre-miRNA:171.miRNA:970	aucugcuggccuucga-agg-
                 *********************	6:::26	6--24	>>Contig12689.Lu0910.pre-miRNA:171.miRNA:971	ucugcuggccuucga-agg-u
>>Contig12689.Lu0910.pre-miRNA:171
	ccuggaucugcuggccuucgaaggugagcauggagccauccugguaaagguuagccaguccag
	.((((((..(((((((((...(((((.((.....)))).)))....)))))))))..))))))

###########################################################################################################################

>Contig12880.851.0	is_MIRNA
	VAL:	2.32	MeanVal:	15.4866666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccgcgaacaggaguuucuugcucgcaaauuggauca-gugcagcugagccuaguaguugaaguag
            ++++-+++++++++++----++--++-++++++----|++++--+++-++++-------++-++++
            ++++|+++++++++++---|++-|++|++++++-----++++-|+++|++++-----||++-++++
    REV:    aggc-cuuguccucaacgu-cgu-cg-uugacccaacccacga-gac-cggaagugu--cuccauc
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig12880.Lu0910.pre-miRNA:172.miRNA:972	ucuugcucgcaaauuggauca
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig12880.Lu0910.pre-miRNA:172.miRNA:973	gaacaggaguuucuugcucgc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig12880.Lu0910.pre-miRNA:172.miRNA:974	cgcgaacaggaguuucuugcu
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig12880.Lu0910.pre-miRNA:172.miRNA:975	uucuugcucgcaaauuggauc
                                      *********************	27:::47	27--46	>>Contig12880.Lu0910.pre-miRNA:172.miRNA:976	aaauuggauca-gugcagcug
                                       *********************	28:::48	28--47	>>Contig12880.Lu0910.pre-miRNA:172.miRNA:977	aauuggauca-gugcagcuga
>>Contig12880.Lu0910.pre-miRNA:172
	cuccgcgaacaggaguuucuugcucgcaaauuggaucagugcagcugagccuaguaguugaaguagaguuucuaccucugugaaggccagagcacccaacccaguugcugcugcaacuccuguuccggaa
	.((((.(((((((((((....((..((.((((((....((((..(((.((((.......((.((((.....)))).)).....))))))).)))).....)))))))).))...))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig12945.420.0	is_MIRNA
	VAL:	4.44	MeanVal:	15.18993	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccuccaguagcu-uc-aggcaguagaacacaucggga
            ++++++++--++-|++|++++-++--++--++-+++++
            ++++++++--++--++-++++-++--++--++|+++++
    REV:    cggagguuuccgcuagcuccgacgcuuuucgu-guccu
                             *********************	18:::38	16--36	>>Contig12945.Lu0910.pre-miRNA:173.miRNA:978	aggcaguagaacacaucggga
                     *********************	10:::30	10--28	>>Contig12945.Lu0910.pre-miRNA:173.miRNA:979	agcu-uc-aggcaguagaaca
                       *********************	12:::32	12--30	>>Contig12945.Lu0910.pre-miRNA:173.miRNA:980	cu-uc-aggcaguagaacaca
>>Contig12945.Lu0910.pre-miRNA:173
	agccuccaguagcuucaggcaguagaacacaucgggaacuuuuccugugcuuuucgcagccucgaucgccuuuggaggca
	.((((((((..((.((((((.((..((..((.(((((.....)))))))..))..)).)))).))..))..)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig12982.735.0	is_MIRNA
	VAL:	2.68	MeanVal:	24.859478	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaguucauccucc--acaaugguuaggaca-auuuuccucugguc
            ++++-++++++++--||++++++--+++++++|+++++----+++++
            ++++|++++++++----++++++--+++++++-+++++-|||+++++
    REV:    aggu-aaguaggaugaauguuacucgucuuguauaaaau---accgg
                             *********************	18:::38	16--35	>>Contig12982.Lu0910.pre-miRNA:174.miRNA:981	acaaugguuaggaca-auuuu
                              *********************	19:::39	17--36	>>Contig12982.Lu0910.pre-miRNA:174.miRNA:982	caaugguuaggaca-auuuuc
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig12982.Lu0910.pre-miRNA:174.miRNA:983	caguucauccucc--acaaug
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig12982.Lu0910.pre-miRNA:174.miRNA:984	ccaguucauccucc--acaau
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig12982.Lu0910.pre-miRNA:174.miRNA:985	aguucauccucc--acaaugg
                            *********************	17:::37	16--34	>>Contig12982.Lu0910.pre-miRNA:174.miRNA:986	-acaaugguuaggaca-auuu
>>Contig12982.Lu0910.pre-miRNA:174
	gauuucucuuccaguucauccuccacaaugguuaggacaauuuuccucuggucaucugccaaaaucuucagugugucaugguugauuggcacagcaagagguagaaaacuuuguuugaugaaggucuccagaaacucuucuucaaacgggccauaaaauauguucugcucauuguaaguaggaugaauggaaaccaaagcuggagucuugucgaagucauacugaaacguaacaucaucugagaaaucguuugccacagcaaacc
	((((((((.((((.((((((((..((((((..((((((((((((....(((((.((((((....((((...(((((((........)))))))..)))))))))).......((((((.((((((........)).)))).)))))).))))).))))).)))))))..))))))....))))))))))))......((.((..((..(((...((.....))...)))..))..)).))))))))))((((((....)))))).

###########################################################################################################################

>Contig1299.812.0	is_MIRNA
	VAL:	4.05	MeanVal:	20.1035766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuagucaagcaaguaauguuc---uucucaggga
            +++++-++++++--+++++++-|||++++++++++
            +++++|++++++-|+++++++----++++++++++
    REV:    ggguc-guuugug-auuacgaaauuaggaguuccu
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:175.miRNA:987	cuagucaagcaaguaauguuc
                          *********************	15:::35	15--32	>>Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:175.miRNA:988	uaauguuc---uucucaggga
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:175.miRNA:989	agucaagcaaguaauguuc--
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:175.miRNA:990	uagucaagcaaguaauguuc-
>>Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:175
	cugaccaagggcccuguuauggucaagucuagucaagcaaguaauguucuucucagggauagauggugcaaauuccuugaggauuaaagcauuaguguuugcugggu
	.((((((((....))....))))))..(((((.((((((..(((((((.((((((((((..............))))))))))....))))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig1299.821.0	is_MIRNA
	VAL:	4.05	MeanVal:	20.1035766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuagucaagcaaguaauguuc---uucucaggga
            +++++-++++++--+++++++-|||++++++++++
            +++++|++++++-|+++++++----++++++++++
    REV:    ggguc-guuugug-auuacgaaauuaggaguuccu
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:176.miRNA:991	cuagucaagcaaguaauguuc
                          *********************	15:::35	15--32	>>Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:176.miRNA:992	uaauguuc---uucucaggga
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:176.miRNA:993	agucaagcaaguaauguuc--
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:176.miRNA:994	uagucaagcaaguaauguuc-
>>Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:176
	ggcccuguuauggucaagucuagucaagcaaguaauguucuucucagggauagauggugcaaauuccuugaggauuaaagcauuaguguuugcuggguua
	((((.......))))...(((((.((((((..(((((((.((((((((((..............))))))))))....))))))).)))))))))))...

###########################################################################################################################

>Contig1299.833.0	is_MIRNA
	VAL:	4.09	MeanVal:	25.254427	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaagucuagucaagcaaguaauguuc---uucucaggga
            ++-++-+++++-++++++--+++++++-|||++++++++++
            ++-++|+++++|++++++-|+++++++----++++++++++
    REV:    cgauu-ggguc-guuugug-auuacgaaauuaggaguuccu
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:177.miRNA:995	cuagucaagcaaguaauguuc
                                *********************	21:::41	21--38	>>Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:177.miRNA:996	uaauguuc---uucucaggga
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:177.miRNA:997	caagucuagucaagcaaguaa
                     *********************	10:::30	10--28	>>Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:177.miRNA:998	agucaagcaaguaauguuc--
                    *********************	9:::29	9--28	>>Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:177.miRNA:999	uagucaagcaaguaauguuc-
>>Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:177
	gucaagucuagucaagcaaguaauguucuucucagggauagauggugcaaauuccuugaggauuaaagcauuaguguuugcuggguuagca
	((.((.(((((.((((((..(((((((.((((((((((..............))))))))))....))))))).))))))))))))).)).

###########################################################################################################################

>Contig1299.836.0	is_MIRNA
	VAL:	4.05	MeanVal:	20.1035766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuagucaagcaaguaauguuc---uucucaggga
            +++++-++++++--+++++++-|||++++++++++
            +++++|++++++-|+++++++----++++++++++
    REV:    ggguc-guuugug-auuacgaaauuaggaguuccu
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:178.miRNA:1000	cuagucaagcaaguaauguuc
                          *********************	15:::35	15--32	>>Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:178.miRNA:1001	uaauguuc---uucucaggga
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:178.miRNA:1002	agucaagcaaguaauguuc--
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:178.miRNA:1003	uagucaagcaaguaauguuc-
>>Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:178
	aagucuagucaagcaaguaauguucuucucagggauagauggugcaaauuccuugaggauuaaagcauuaguguuugcuggguua
	...(((((.((((((..(((((((.((((((((((..............))))))))))....))))))).)))))))))))...

###########################################################################################################################

>Contig1323.612.1	is_MIRNA
	VAL:	1.60	MeanVal:	5.52878666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuucagcgu--auccucgacucguaacgauuugg
            +++++++++-||+++++++++----++-+++++++
            +++++++++---+++++++++--||++-+++++++
    REV:    ggagguugcuuuugggagcuguc--uuuuuaggcc
                     *********************	10:::30	10--28	>>Contig1323.Lu0910.pre-miRNA:179.miRNA:1004	u--auccucgacucguaacga
                      *********************	11:::31	11--29	>>Contig1323.Lu0910.pre-miRNA:179.miRNA:1005	--auccucgacucguaacgau
                       *********************	12:::32	11--30	>>Contig1323.Lu0910.pre-miRNA:179.miRNA:1006	-auccucgacucguaacgauu
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig1323.Lu0910.pre-miRNA:179.miRNA:1007	cuucagcgu--auccucgacu
                   *********************	8:::28	8--26	>>Contig1323.Lu0910.pre-miRNA:179.miRNA:1008	cgu--auccucgacucguaac
                          *********************	15:::35	13--33	>>Contig1323.Lu0910.pre-miRNA:179.miRNA:1009	ccucgacucguaacgauuugg
>>Contig1323.Lu0910.pre-miRNA:179
	aucuucagcguauccucgacucguaacgauuugggagacggacucgucaagaaugugcuugauggaguggugauccagaagauuggccuucuucugguucuuguugggcgucggcucugacuugguuuccauuuggcugccggauuuuucugucgaggguuuucguuggaggg
	.(((((((((.(((((((((....((.(((((((..((((....))))........(((.(((((((....((.((((((((.......)))))))).))..(((((((....)).))))).....))))))).)))..))))))).))..)))))))))...))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig133.391.0	is_MIRNA
	VAL:	13.09	MeanVal:	140.985226666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagcaucaucuuccaugacagcugcggcaggagu
            +++---------++++++--+++-++++++++++
            +++--------|++++++--+++-++++++++++
    REV:    gucccuucucc-gguacuuccgaggccgucuucg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig133.Lu0910.pre-miRNA:180.miRNA:1010	agcaucaucuuccaugacagc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig133.Lu0910.pre-miRNA:180.miRNA:1011	gcaucaucuuccaugacagcu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig133.Lu0910.pre-miRNA:180.miRNA:1012	aucaucuuccaugacagcugc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig133.Lu0910.pre-miRNA:180.miRNA:1013	caucaucuuccaugacagcug
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig133.Lu0910.pre-miRNA:180.miRNA:1014	ucaucuuccaugacagcugcg
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig133.Lu0910.pre-miRNA:180.miRNA:1015	ccaugacagcugcggcaggag
>>Contig133.Lu0910.pre-miRNA:180
	gcagcaucaucuuccaugacagcugcggcaggaguaauugcuucugccggagccuucauggccucuucccugguuuucacauucugaugauuuauuugucuuucggaga
	.(((.........((((((..(((.((((((((((....)))))))))).)))..))))))........))).........((((((.(((......)))..)))))).

###########################################################################################################################

>Contig13303.0	is_MIRNA
	VAL:	7.67	MeanVal:	160.238682333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaugugccgaacuuugugc--cca--------aguuacuuaacaaguuacuuaacaaguuacuuaacaaguuaaacaaguu
            +++---+++--+++-+++++-||+++||||||||+++++--++++++++++--++++++++++--++++--+++-+++--+++
            +++-||+++--+++|+++++---+++--------+++++--++++++++++--++++++++++--++++--+++-+++--+++
    REV:    cuua--augcauug-aacacuuugguacuguuuuuuaauucauuguucaauucauuguucaauucauugaacaaauugaacaa
                                                      *********************	43:::63	33--53	>>Contig13303.Lu0910.pre-miRNA:181.miRNA:1016	aacaaguuacuuaacaaguua
                                                  *********************	39:::59	29--49	>>Contig13303.Lu0910.pre-miRNA:181.miRNA:1017	acuuaacaaguuacuuaacaa
                                                       *********************	44:::64	34--54	>>Contig13303.Lu0910.pre-miRNA:181.miRNA:1018	acaaguuacuuaacaaguuac
                                                     *********************	42:::62	32--52	>>Contig13303.Lu0910.pre-miRNA:181.miRNA:1019	uaacaaguuacuuaacaaguu
                                                 *********************	38:::58	28--48	>>Contig13303.Lu0910.pre-miRNA:181.miRNA:1020	uacuuaacaaguuacuuaaca
                                                          *********************	47:::67	37--57	>>Contig13303.Lu0910.pre-miRNA:181.miRNA:1021	aguuacuuaacaaguuacuua
>>Contig13303.Lu0910.pre-miRNA:181
	gagaaaugugccgaacuuugugcccaaguuacuuaacaaguuacuuaacaaguuacuuaacaaguuaaacaaguuacuuaacaaguuaaacaaguuacuuaacuuguuacuuaacuuguuacuuaauuuuuugucaugguuucacaaguuacguaauucgauugauuggucugacuugaucgaca
	..(((...(((..(((.(((((.((((((((..((((((((((..((((((((((..((((..(((.(((..(((....)))..))).)))..))))..))))))))))..))))))))))..)))))........)))...))))))))..))).)))......((((((......))))))..

###########################################################################################################################

>Contig13303.1	is_MIRNA
	VAL:	7.67	MeanVal:	160.238682333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaugugccgaacuuugugc--cca--------aguuacuuaacaaguuacuuaacaaguuacuuaacaaguuaaacaaguu
            +++---+++--+++-+++++-||+++||||||||+++++--++++++++++--++++++++++--++++--+++-+++--+++
            +++-||+++--+++|+++++---+++--------+++++--++++++++++--++++++++++--++++--+++-+++--+++
    REV:    cuua--augcauug-aacacuuugguacuguuuuuuaauucauuguucaauucauuguucaauucauugaacaaauugaacaa
                                                      *********************	43:::63	33--53	>>Contig13303.Lu0910.pre-miRNA:182.miRNA:1022	aacaaguuacuuaacaaguua
                                                  *********************	39:::59	29--49	>>Contig13303.Lu0910.pre-miRNA:182.miRNA:1023	acuuaacaaguuacuuaacaa
                                                       *********************	44:::64	34--54	>>Contig13303.Lu0910.pre-miRNA:182.miRNA:1024	acaaguuacuuaacaaguuac
                                                     *********************	42:::62	32--52	>>Contig13303.Lu0910.pre-miRNA:182.miRNA:1025	uaacaaguuacuuaacaaguu
                                                 *********************	38:::58	28--48	>>Contig13303.Lu0910.pre-miRNA:182.miRNA:1026	uacuuaacaaguuacuuaaca
                                                          *********************	47:::67	37--57	>>Contig13303.Lu0910.pre-miRNA:182.miRNA:1027	aguuacuuaacaaguuacuua
>>Contig13303.Lu0910.pre-miRNA:182
	gagaaaugugccgaacuuugugcccaaguuacuuaacaaguuacuuaacaaguuacuuaacaaguuaaacaaguuacuuaacaaguuaaacaaguuacuuaacuuguuacuuaacuuguuacuuaauuuuuugucaugguuucacaaguuacguaauucgauugauuggucugacuugaucgaca
	..(((...(((..(((.(((((.((((((((..((((((((((..((((((((((..((((..(((.(((..(((....)))..))).)))..))))..))))))))))..))))))))))..)))))........)))...))))))))..))).)))...((.((((((......))))))))

###########################################################################################################################

>Contig13317.747.0	is_MIRNA
	VAL:	1.54	MeanVal:	6.97739333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            +++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            +++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig13317.Lu0910.pre-miRNA:183.miRNA:1028	ggg-gaaggggggggcuuuuu
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig13317.Lu0910.pre-miRNA:183.miRNA:1029	gg-gaaggggggggcuuuuuc
                    *********************	9:::29	8--28	>>Contig13317.Lu0910.pre-miRNA:183.miRNA:1030	gaaggggggggcuuuuuccaa
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig13317.Lu0910.pre-miRNA:183.miRNA:1031	g-gaaggggggggcuuuuucc
                     *********************	10:::30	9--29	>>Contig13317.Lu0910.pre-miRNA:183.miRNA:1032	aaggggggggcuuuuuccaac
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig13317.Lu0910.pre-miRNA:183.miRNA:1033	-gaaggggggggcuuuuucca
>>Contig13317.Lu0910.pre-miRNA:183
	cugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucuaccccccgcg
	.(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).))).....(((.............((((((.......)))))).............))).

###########################################################################################################################

>Contig13317.752.0	is_MIRNA
	VAL:	1.65	MeanVal:	4.78163	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++++++++++++++-+++++++--++++++++
            ++++++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    ccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig13317.Lu0910.pre-miRNA:184.miRNA:1034	gaaggggggggcuuuuuccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig13317.Lu0910.pre-miRNA:184.miRNA:1035	gggaaggggggggcuuuuucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig13317.Lu0910.pre-miRNA:184.miRNA:1036	aaggggggggcuuuuuccaac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig13317.Lu0910.pre-miRNA:184.miRNA:1037	ggaaggggggggcuuuuucca
>>Contig13317.Lu0910.pre-miRNA:184
	ggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucuaccccccgcg
	((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))))))..........(((.............((((((.......)))))).............))).

###########################################################################################################################

>Contig13328.859.0	is_MIRNA
	VAL:	3.38	MeanVal:	19.870114	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaauuuga---aguugaugaagaagcg
            ++++++++--++-|||+++++-+++++--+++
            ++++++++--++----+++++-+++++||+++
    REV:    ccucuuuuuuacacacucgaucacuuc--cgc
                 *********************	6:::26	6--23	>>Contig13328.Lu0910.pre-miRNA:185.miRNA:1038	aaauuuga---aguugaugaa
                *********************	5:::25	5--22	>>Contig13328.Lu0910.pre-miRNA:185.miRNA:1039	aaaauuuga---aguugauga
              *********************	3:::23	3--20	>>Contig13328.Lu0910.pre-miRNA:185.miRNA:1040	agaaaauuuga---aguugau
             *********************	2:::22	2--19	>>Contig13328.Lu0910.pre-miRNA:185.miRNA:1041	gagaaaauuuga---aguuga
                  *********************	7:::27	7--24	>>Contig13328.Lu0910.pre-miRNA:185.miRNA:1042	aauuuga---aguugaugaag
               *********************	4:::24	4--21	>>Contig13328.Lu0910.pre-miRNA:185.miRNA:1043	gaaaauuuga---aguugaug
>>Contig13328.Lu0910.pre-miRNA:185
	cggcagucuuugcacgagaagcuccggguaaaucggaaggaggguggaccggagccugcucgggcgaagcccugccaagggagaaaauuugaaguugaugaagaagcgcaaacgccuucacuagcucacacauuuuuucucc
	.(((((.((((((.((((..(((((((....(((........)))...)))))))...)))).))))))..)))))...((((((((..((.(((((.(((((..(((....)))))))).)))))....))..))))))))

###########################################################################################################################

>Contig13335.780.0	is_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	15.90072	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuccccaccc--cggcgcccu--uuaucuggg-agagaacauuggugccccccccuuuuuucucccc
            +++++++++----||++++-----||++++-++++|++++++----+++-++++++++++++++++++++
            +++++++++------++++-------++++-++++-++++++----+++|++++++++++++++++++++
    REV:    aaggaggggagucucgccgacacacuaauaaaccuaucuuuuuuuuucg-gggggggggaggaggagggg
                                     *********************	26:::46	23--41	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:186.miRNA:1044	-uuaucuggg-agagaacauu
                                      *********************	27:::47	23--42	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:186.miRNA:1045	uuaucuggg-agagaacauug
                                       *********************	28:::48	24--43	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:186.miRNA:1046	uaucuggg-agagaacauugg
                                        *********************	29:::49	25--44	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:186.miRNA:1047	aucuggg-agagaacauuggu
                                    *********************	25:::45	23--40	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:186.miRNA:1048	--uuaucuggg-agagaacau
                                   *********************	24:::44	22--39	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:186.miRNA:1049	u--uuaucuggg-agagaaca
>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:186
	gcccgguuugggguuuuuuucaagggcccccccccccggaaauacccaaaaaaaaccaacccccaagugaaaagggggggaaacccccccagggcaaaaaaaaaaaaaaagggguguuuucccccgggggagaccccuccucuggggcgcccucuuucuuuuuuccccaccccggcgcccuuuaucugggagagaacauuggugccccccccuuuuuucuccccuuuuuggggaggaggaggggggggggcuuuuuuuuucuauccaaauaaucacacagccgcucugaggggaggaau
	(((((((((.((((...((((..(((.......)))..)))).)))).....)))))................((((((....))))))..))))............(((((((((.....(((((((((((....)))))))))))))))).))))..(((((((((....((((.....((((.((((((((((....(((.((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))....)))))).)))).)))).......))))......))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig13335.783.0	is_MIRNA
	VAL:	2.20	MeanVal:	27.917556	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgcccu--uuaucuggg-agagaacauuggugccccccccuuuuuucucccc
            +++-----||++++-++++|++++++----+++-++++++++++++++++++++
            +++-------++++-++++-++++++----+++|++++++++++++++++++++
    REV:    ccgacacacuaauaaaccuaucuuuuuuuuucg-gggggggggaggaggagggg
                     *********************	10:::30	9--27	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:187.miRNA:1050	-uuaucuggg-agagaacauu
                      *********************	11:::31	9--28	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:187.miRNA:1051	uuaucuggg-agagaacauug
                       *********************	12:::32	10--29	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:187.miRNA:1052	uaucuggg-agagaacauugg
                        *********************	13:::33	11--30	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:187.miRNA:1053	aucuggg-agagaacauuggu
                    *********************	9:::29	9--26	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:187.miRNA:1054	--uuaucuggg-agagaacau
                   *********************	8:::28	8--25	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:187.miRNA:1055	u--uuaucuggg-agagaaca
>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:187
	cgguuugggguuuuuuucaagggcccccccccccggaaauacccaaaaaaaaccaacccccaagugaaaagggggggaaacccccccagggcaaaaaaaaaaaaaaagggguguuuucccccgggggagaccccuccucuggggcgcccucuuucuuuuuuccccaccccggcgcccuuuaucugggagagaacauuggugccccccccuuuuuucuccccuuuuuggggaggaggaggggggggggcuuuuuuuuucuauccaaauaaucacacagccgcucugagggga
	.(((((.((((...((((..(((.......)))..)))).)))).....)))))...((((.........((((((....))))))((((((.....((((((.(((((((((.....(((((((((((....)))))))))))))))).)))).)))))).........(((.....((((.((((((((((....(((.((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))....)))))).)))).)))).......))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig13335.790.0	is_MIRNA
	VAL:	2.20	MeanVal:	27.917556	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgcccu--uuaucuggg-agagaacauuggugccccccccuuuuuucucccc
            +++-----||++++-++++|++++++----+++-++++++++++++++++++++
            +++-------++++-++++-++++++----+++|++++++++++++++++++++
    REV:    ccgacacacuaauaaaccuaucuuuuuuuuucg-gggggggggaggaggagggg
                     *********************	10:::30	9--27	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:188.miRNA:1056	-uuaucuggg-agagaacauu
                      *********************	11:::31	9--28	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:188.miRNA:1057	uuaucuggg-agagaacauug
                       *********************	12:::32	10--29	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:188.miRNA:1058	uaucuggg-agagaacauugg
                        *********************	13:::33	11--30	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:188.miRNA:1059	aucuggg-agagaacauuggu
                    *********************	9:::29	9--26	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:188.miRNA:1060	--uuaucuggg-agagaacau
                   *********************	8:::28	8--25	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:188.miRNA:1061	u--uuaucuggg-agagaaca
>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:188
	ggguuuuuuucaagggcccccccccccggaaauacccaaaaaaaaccaacccccaagugaaaagggggggaaacccccccagggcaaaaaaaaaaaaaaagggguguuuucccccgggggagaccccuccucuggggcgcccucuuucuuuuuuccccaccccggcgcccuuuaucugggagagaacauuggugccccccccuuuuuucuccccuuuuuggggaggaggaggggggggggcuuuuuuuuucuauccaaauaaucacacagccgcucugaggggagga
	((((...((((..(((.......)))..)))).))))........((...((((.........((((((....))))))((((((.....((((((.(((((((((.....(((((((((((....)))))))))))))))).)))).)))))).........(((.....((((.((((((((((....(((.((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))....)))))).)))).)))).......))))))))).)))).)).

###########################################################################################################################

>Contig13335.807.0	is_MIRNA
	VAL:	2.21	MeanVal:	28.044356	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggcgcccu--uuaucuggg-agagaacauuggugccccccccuuuuuucucccc
            ++++-----||++++-++++|++++++----+++-++++++++++++++++++++
            ++++-------++++-++++-++++++----+++|++++++++++++++++++++
    REV:    gccgacacacuaauaaaccuaucuuuuuuuuucg-gggggggggaggaggagggg
                      *********************	11:::31	10--28	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:189.miRNA:1062	-uuaucuggg-agagaacauu
                       *********************	12:::32	10--29	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:189.miRNA:1063	uuaucuggg-agagaacauug
                        *********************	13:::33	11--30	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:189.miRNA:1064	uaucuggg-agagaacauugg
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:189.miRNA:1065	aucuggg-agagaacauuggu
                     *********************	10:::30	10--27	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:189.miRNA:1066	--uuaucuggg-agagaacau
                    *********************	9:::29	9--26	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:189.miRNA:1067	u--uuaucuggg-agagaaca
>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:189
	ccccccccccggaaauacccaaaaaaaaccaacccccaagugaaaagggggggaaacccccccagggcaaaaaaaaaaaaaaagggguguuuucccccgggggagaccccuccucuggggcgcccucuuucuuuuuuccccaccccggcgcccuuuaucugggagagaacauuggugccccccccuuuuuucuccccuuuuuggggaggaggaggggggggggcuuuuuuuuucuauccaaauaaucacacagccgcucugaggggagga
	.((.((((.((((..........................(((....((((((....))))))..(((......((((((.(((((((((.....(((((((((((....)))))))))))))))).)))).))))))))))))..((((.....((((.((((((((((....(((.((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))....)))))).)))).)))).......)))).)))).)))).)).

###########################################################################################################################

>Contig13335.807.1	is_MIRNA
	VAL:	2.20	MeanVal:	27.917556	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgcccu--uuaucuggg-agagaacauuggugccccccccuuuuuucucccc
            +++-----||++++-++++|++++++----+++-++++++++++++++++++++
            +++-------++++-++++-++++++----+++|++++++++++++++++++++
    REV:    ccgacacacuaauaaaccuaucuuuuuuuuucg-gggggggggaggaggagggg
                     *********************	10:::30	9--27	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:190.miRNA:1068	-uuaucuggg-agagaacauu
                      *********************	11:::31	9--28	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:190.miRNA:1069	uuaucuggg-agagaacauug
                       *********************	12:::32	10--29	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:190.miRNA:1070	uaucuggg-agagaacauugg
                        *********************	13:::33	11--30	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:190.miRNA:1071	aucuggg-agagaacauuggu
                    *********************	9:::29	9--26	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:190.miRNA:1072	--uuaucuggg-agagaacau
                   *********************	8:::28	8--25	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:190.miRNA:1073	u--uuaucuggg-agagaaca
>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:190
	ccccccccccggaaauacccaaaaaaaaccaacccccaagugaaaagggggggaaacccccccagggcaaaaaaaaaaaaaaagggguguuuucccccgggggagaccccuccucuggggcgcccucuuucuuuuuuccccaccccggcgcccuuuaucugggagagaacauuggugccccccccuuuuuucuccccuuuuuggggaggaggaggggggggggcuuuuuuuuucuauccaaauaaucacacagccgcucugaggggagga
	.(((((((..((......))...........((......)).....)))))))...((((((((((((.....((((((.(((((((((.....(((((((((((....)))))))))))))))).)))).)))))).........(((.....((((.((((((((((....(((.((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))....)))))).)))).)))).......))))))))).)))).)).

###########################################################################################################################

>Contig13335.816.0	is_MIRNA
	VAL:	2.20	MeanVal:	27.917556	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgcccu--uuaucuggg-agagaacauuggugccccccccuuuuuucucccc
            +++-----||++++-++++|++++++----+++-++++++++++++++++++++
            +++-------++++-++++-++++++----+++|++++++++++++++++++++
    REV:    ccgacacacuaauaaaccuaucuuuuuuuuucg-gggggggggaggaggagggg
                     *********************	10:::30	9--27	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:191.miRNA:1074	-uuaucuggg-agagaacauu
                      *********************	11:::31	9--28	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:191.miRNA:1075	uuaucuggg-agagaacauug
                       *********************	12:::32	10--29	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:191.miRNA:1076	uaucuggg-agagaacauugg
                        *********************	13:::33	11--30	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:191.miRNA:1077	aucuggg-agagaacauuggu
                    *********************	9:::29	9--26	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:191.miRNA:1078	--uuaucuggg-agagaacau
                   *********************	8:::28	8--25	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:191.miRNA:1079	u--uuaucuggg-agagaaca
>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:191
	cggaaauacccaaaaaaaaccaacccccaagugaaaagggggggaaacccccccagggcaaaaaaaaaaaaaaagggguguuuucccccgggggagaccccuccucuggggcgcccucuuucuuuuuuccccaccccggcgcccuuuaucugggagagaacauuggugccccccccuuuuuucuccccuuuuuggggaggaggaggggggggggcuuuuuuuuucuauccaaauaaucacacagccgcucugaggggagga
	.((......))........((...((((.........((((((....))))))((((((.....((((((.(((((((((.....(((((((((((....)))))))))))))))).)))).)))))).........(((.....((((.((((((((((....(((.((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))....)))))).)))).)))).......))))))))).)))).)).

###########################################################################################################################

>Contig13335.816.1	is_MIRNA
	VAL:	6.23	MeanVal:	26.334288	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaucuggg-agagaacauuggugccccccccuuuuuucucccc
            ++++-++++|++++++----+++-++++++++++++++++++++
            ++++-++++-++++++----+++|++++++++++++++++++++
    REV:    aauaaaccuaucuuuuuuuuucg-gggggggggaggaggagggg
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:192.miRNA:1080	uaucuggg-agagaacauugg
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:192.miRNA:1081	aucuggg-agagaacauuggu
>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:192
	cggaaauacccaaaaaaaaccaacccccaagugaaaagggggggaaacccccccagggcaaaaaaaaaaaaaaagggguguuuucccccgggggagaccccuccucuggggcgcccucuuucuuuuuuccccaccccggcgcccuuuaucugggagagaacauuggugccccccccuuuuuucuccccuuuuuggggaggaggaggggggggggcuuuuuuuuucuauccaaauaaucacacagccgcucugaggggagga
	.((......))........((..((((((((((....((((((....)))))).(((((.....((((((.(((((((((.....(((((((((((....)))))))))))))))).)))).))))))..((.....)).)))))((((.((((((((((....(((.((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))....)))))).)))).)))).........)))).)).)))).)).

###########################################################################################################################

>Contig13335.834.0	is_MIRNA
	VAL:	2.20	MeanVal:	27.917556	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgcccu--uuaucuggg-agagaacauuggugccccccccuuuuuucucccc
            +++-----||++++-++++|++++++----+++-++++++++++++++++++++
            +++-------++++-++++-++++++----+++|++++++++++++++++++++
    REV:    ccgacacacuaauaaaccuaucuuuuuuuuucg-gggggggggaggaggagggg
                     *********************	10:::30	9--27	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:193.miRNA:1082	-uuaucuggg-agagaacauu
                      *********************	11:::31	9--28	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:193.miRNA:1083	uuaucuggg-agagaacauug
                       *********************	12:::32	10--29	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:193.miRNA:1084	uaucuggg-agagaacauugg
                        *********************	13:::33	11--30	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:193.miRNA:1085	aucuggg-agagaacauuggu
                    *********************	9:::29	9--26	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:193.miRNA:1086	--uuaucuggg-agagaacau
                   *********************	8:::28	8--25	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:193.miRNA:1087	u--uuaucuggg-agagaaca
>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:193
	accaacccccaagugaaaagggggggaaacccccccagggcaaaaaaaaaaaaaaagggguguuuucccccgggggagaccccuccucuggggcgcccucuuucuuuuuuccccaccccggcgcccuuuaucugggagagaacauuggugccccccccuuuuuucuccccuuuuuggggaggaggaggggggggggcuuuuuuuuucuauccaaauaaucacacagccgcucugaggggagga
	.((...((((.........((((((....))))))((((((.....((((((.(((((((((.....(((((((((((....)))))))))))))))).)))).)))))).........(((.....((((.((((((((((....(((.((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))....)))))).)))).)))).......))))))))).)))).)).

###########################################################################################################################

>Contig13335.834.1	is_MIRNA
	VAL:	6.23	MeanVal:	26.334288	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaucuggg-agagaacauuggugccccccccuuuuuucucccc
            ++++-++++|++++++----+++-++++++++++++++++++++
            ++++-++++-++++++----+++|++++++++++++++++++++
    REV:    aauaaaccuaucuuuuuuuuucg-gggggggggaggaggagggg
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:194.miRNA:1088	uaucuggg-agagaacauugg
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:194.miRNA:1089	aucuggg-agagaacauuggu
>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:194
	accaacccccaagugaaaagggggggaaacccccccagggcaaaaaaaaaaaaaaagggguguuuucccccgggggagaccccuccucuggggcgcccucuuucuuuuuuccccaccccggcgcccuuuaucugggagagaacauuggugccccccccuuuuuucuccccuuuuuggggaggaggaggggggggggcuuuuuuuuucuauccaaauaaucacacagccgcucugaggggagga
	.((..((((((((((....((((((....)))))).(((((.....((((((.(((((((((.....(((((((((((....)))))))))))))))).)))).))))))..((.....)).)))))((((.((((((((((....(((.((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))....)))))).)))).)))).........)))).)).)))).)).

###########################################################################################################################

>Contig13335.839.0	is_MIRNA
	VAL:	2.20	MeanVal:	27.917556	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgcccu--uuaucuggg-agagaacauuggugccccccccuuuuuucucccc
            +++-----||++++-++++|++++++----+++-++++++++++++++++++++
            +++-------++++-++++-++++++----+++|++++++++++++++++++++
    REV:    ccgacacacuaauaaaccuaucuuuuuuuuucg-gggggggggaggaggagggg
                     *********************	10:::30	9--27	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:195.miRNA:1090	-uuaucuggg-agagaacauu
                      *********************	11:::31	9--28	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:195.miRNA:1091	uuaucuggg-agagaacauug
                       *********************	12:::32	10--29	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:195.miRNA:1092	uaucuggg-agagaacauugg
                        *********************	13:::33	11--30	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:195.miRNA:1093	aucuggg-agagaacauuggu
                    *********************	9:::29	9--26	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:195.miRNA:1094	--uuaucuggg-agagaacau
                   *********************	8:::28	8--25	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:195.miRNA:1095	u--uuaucuggg-agagaaca
>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:195
	cccccaagugaaaagggggggaaacccccccagggcaaaaaaaaaaaaaaagggguguuuucccccgggggagaccccuccucuggggcgcccucuuucuuuuuuccccaccccggcgcccuuuaucugggagagaacauuggugccccccccuuuuuucuccccuuuuuggggaggaggaggggggggggcuuuuuuuuucuauccaaauaaucacacagccgcucugagggga
	.((((.........((((((....))))))((((((.....((((((.(((((((((.....(((((((((((....)))))))))))))))).)))).)))))).........(((.....((((.((((((((((....(((.((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))....)))))).)))).)))).......))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig13335.845.0	is_MIRNA
	VAL:	4.57	MeanVal:	14.894288	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaucuggg-agagaacauuggugccccccccuuuuuucucccc
            +++-++++|++++++----+++-++++++++++++++++++++
            +++-++++-++++++----+++|++++++++++++++++++++
    REV:    auaaaccuaucuuuuuuuuucg-gggggggggaggaggagggg
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:196.miRNA:1096	aucuggg-agagaacauuggu
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:196.miRNA:1097	ucuggg-agagaacauuggug
>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:196
	agugaaaagggggggaaacccccccagggcaaaaaaaaaaaaaaagggguguuuucccccgggggagaccccuccucuggggcgcccucuuucuuuuuuccccaccccggcgcccuuuaucugggagagaacauuggugccccccccuuuuuucuccccuuuuuggggaggaggaggggggggggcuuuuuuuuucuauccaaauaaucacacagccgcucugaggggagga
	.((((...((((((....)))))).(((((.....((((((.(((((((((.....(((((((((((....)))))))))))))))).)))).))))))..((.....)).))))).(((.((((((((((....(((.((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))....)))))).)))).))).))))....((.(((....))).)).

###########################################################################################################################

>Contig13335.852.0	is_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	15.90072	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuccccaccc--cggcgcccu--uuaucuggg-agagaacauuggugccccccccuuuuuucucccc
            +++++++++----||++++-----||++++-++++|++++++----+++-++++++++++++++++++++
            +++++++++------++++-------++++-++++-++++++----+++|++++++++++++++++++++
    REV:    aaggaggggagucucgccgacacacuaauaaaccuaucuuuuuuuuucg-gggggggggaggaggagggg
                                     *********************	26:::46	23--41	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:197.miRNA:1098	-uuaucuggg-agagaacauu
                                      *********************	27:::47	23--42	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:197.miRNA:1099	uuaucuggg-agagaacauug
                                       *********************	28:::48	24--43	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:197.miRNA:1100	uaucuggg-agagaacauugg
                                        *********************	29:::49	25--44	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:197.miRNA:1101	aucuggg-agagaacauuggu
                                    *********************	25:::45	23--40	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:197.miRNA:1102	--uuaucuggg-agagaacau
                                   *********************	24:::44	22--39	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:197.miRNA:1103	u--uuaucuggg-agagaaca
>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:197
	agggggggaaacccccccagggcaaaaaaaaaaaaaaagggguguuuucccccgggggagaccccuccucuggggcgcccucuuucuuuuuuccccaccccggcgcccuuuaucugggagagaacauuggugccccccccuuuuuucuccccuuuuuggggaggaggaggggggggggcuuuuuuuuucuauccaaauaaucacacagccgcucugaggggaggaau
	.((((((....))))))..................(((((((((.....(((((((((((....)))))))))))))))).))))..(((((((((....((((.....((((.((((((((((....(((.((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))....)))))).)))).)))).......))))......))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig13335.862.0	is_MIRNA
	VAL:	2.20	MeanVal:	27.917556	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgcccu--uuaucuggg-agagaacauuggugccccccccuuuuuucucccc
            +++-----||++++-++++|++++++----+++-++++++++++++++++++++
            +++-------++++-++++-++++++----+++|++++++++++++++++++++
    REV:    ccgacacacuaauaaaccuaucuuuuuuuuucg-gggggggggaggaggagggg
                     *********************	10:::30	9--27	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:198.miRNA:1104	-uuaucuggg-agagaacauu
                      *********************	11:::31	9--28	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:198.miRNA:1105	uuaucuggg-agagaacauug
                       *********************	12:::32	10--29	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:198.miRNA:1106	uaucuggg-agagaacauugg
                        *********************	13:::33	11--30	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:198.miRNA:1107	aucuggg-agagaacauuggu
                    *********************	9:::29	9--26	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:198.miRNA:1108	--uuaucuggg-agagaacau
                   *********************	8:::28	8--25	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:198.miRNA:1109	u--uuaucuggg-agagaaca
>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:198
	acccccccagggcaaaaaaaaaaaaaaagggguguuuucccccgggggagaccccuccucuggggcgcccucuuucuuuuuuccccaccccggcgcccuuuaucugggagagaacauuggugccccccccuuuuuucuccccuuuuuggggaggaggaggggggggggcuuuuuuuuucuauccaaauaaucacacagccgcucugaggggagga
	.((((((((((((.....((((((.(((((((((.....(((((((((((....)))))))))))))))).)))).)))))).........(((.....((((.((((((((((....(((.((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))....)))))).)))).)))).......))))))))).)))).)).

###########################################################################################################################

>Contig13335.886.0	is_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	15.90072	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuccccaccc--cggcgcccu--uuaucuggg-agagaacauuggugccccccccuuuuuucucccc
            +++++++++----||++++-----||++++-++++|++++++----+++-++++++++++++++++++++
            +++++++++------++++-------++++-++++-++++++----+++|++++++++++++++++++++
    REV:    aaggaggggagucucgccgacacacuaauaaaccuaucuuuuuuuuucg-gggggggggaggaggagggg
                                     *********************	26:::46	23--41	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:199.miRNA:1110	-uuaucuggg-agagaacauu
                                      *********************	27:::47	23--42	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:199.miRNA:1111	uuaucuggg-agagaacauug
                                       *********************	28:::48	24--43	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:199.miRNA:1112	uaucuggg-agagaacauugg
                                        *********************	29:::49	25--44	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:199.miRNA:1113	aucuggg-agagaacauuggu
                                    *********************	25:::45	23--40	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:199.miRNA:1114	--uuaucuggg-agagaacau
                                   *********************	24:::44	22--39	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:199.miRNA:1115	u--uuaucuggg-agagaaca
>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:199
	aaaagggguguuuucccccgggggagaccccuccucuggggcgcccucuuucuuuuuuccccaccccggcgcccuuuaucugggagagaacauuggugccccccccuuuuuucuccccuuuuuggggaggaggaggggggggggcuuuuuuuuucuauccaaauaaucacacagccgcucugaggggaggaau
	.(((((((((.....(((((((((((....)))))))))))))))).))))..(((((((((....((((.....((((.((((((((((....(((.((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))....)))))).)))).)))).......))))......))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig13335.900.0	is_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	15.90072	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuccccaccc--cggcgcccu--uuaucuggg-agagaacauuggugccccccccuuuuuucucccc
            +++++++++----||++++-----||++++-++++|++++++----+++-++++++++++++++++++++
            +++++++++------++++-------++++-++++-++++++----+++|++++++++++++++++++++
    REV:    aaggaggggagucucgccgacacacuaauaaaccuaucuuuuuuuuucg-gggggggggaggaggagggg
                                     *********************	26:::46	23--41	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:200.miRNA:1116	-uuaucuggg-agagaacauu
                                      *********************	27:::47	23--42	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:200.miRNA:1117	uuaucuggg-agagaacauug
                                       *********************	28:::48	24--43	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:200.miRNA:1118	uaucuggg-agagaacauugg
                                        *********************	29:::49	25--44	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:200.miRNA:1119	aucuggg-agagaacauuggu
                                    *********************	25:::45	23--40	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:200.miRNA:1120	--uuaucuggg-agagaacau
                                   *********************	24:::44	22--39	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:200.miRNA:1121	u--uuaucuggg-agagaaca
>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:200
	cccccgggggagaccccuccucuggggcgcccucuuucuuuuuuccccaccccggcgcccuuuaucugggagagaacauuggugccccccccuuuuuucuccccuuuuuggggaggaggaggggggggggcuuuuuuuuucuauccaaauaaucacacagccgcucugaggggaggaau
	.(((((((((((....)))))))))))............(((((((((....((((.....((((.((((((((((....(((.((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))....)))))).)))).)))).......))))......))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig13335.904.0	is_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	15.90072	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuccccaccc--cggcgcccu--uuaucuggg-agagaacauuggugccccccccuuuuuucucccc
            +++++++++----||++++-----||++++-++++|++++++----+++-++++++++++++++++++++
            +++++++++------++++-------++++-++++-++++++----+++|++++++++++++++++++++
    REV:    aaggaggggagucucgccgacacacuaauaaaccuaucuuuuuuuuucg-gggggggggaggaggagggg
                                     *********************	26:::46	23--41	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:201.miRNA:1122	-uuaucuggg-agagaacauu
                                      *********************	27:::47	23--42	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:201.miRNA:1123	uuaucuggg-agagaacauug
                                       *********************	28:::48	24--43	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:201.miRNA:1124	uaucuggg-agagaacauugg
                                        *********************	29:::49	25--44	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:201.miRNA:1125	aucuggg-agagaacauuggu
                                    *********************	25:::45	23--40	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:201.miRNA:1126	--uuaucuggg-agagaacau
                                   *********************	24:::44	22--39	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:201.miRNA:1127	u--uuaucuggg-agagaaca
>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:201
	cgggggagaccccuccucuggggcgcccucuuucuuuuuuccccaccccggcgcccuuuaucugggagagaacauuggugccccccccuuuuuucuccccuuuuuggggaggaggaggggggggggcuuuuuuuuucuauccaaauaaucacacagccgcucugaggggaggaau
	.(((((...((((......))))..))))).....(((((((((....((((.....((((.((((((((((....(((.((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))....)))))).)))).)))).......))))......))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig13335.914.0	is_MIRNA
	VAL:	6.23	MeanVal:	26.334288	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaucuggg-agagaacauuggugccccccccuuuuuucucccc
            ++++-++++|++++++----+++-++++++++++++++++++++
            ++++-++++-++++++----+++|++++++++++++++++++++
    REV:    aauaaaccuaucuuuuuuuuucg-gggggggggaggaggagggg
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:202.miRNA:1128	uaucuggg-agagaacauugg
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:202.miRNA:1129	aucuggg-agagaacauuggu
>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:202
	cccuccucuggggcgcccucuuucuuuuuuccccaccccggcgcccuuuaucugggagagaacauuggugccccccccuuuuuucuccccuuuuuggggaggaggaggggggggggcuuuuuuuuucuauccaaauaaucacacagccgcucugaggggagga
	.((((((((.(((((((......................))))))).((((.((((((((((....(((.((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))....)))))).)))).))))................)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig13335.922.0	is_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	15.90072	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuccccaccc--cggcgcccu--uuaucuggg-agagaacauuggugccccccccuuuuuucucccc
            +++++++++----||++++-----||++++-++++|++++++----+++-++++++++++++++++++++
            +++++++++------++++-------++++-++++-++++++----+++|++++++++++++++++++++
    REV:    aaggaggggagucucgccgacacacuaauaaaccuaucuuuuuuuuucg-gggggggggaggaggagggg
                                     *********************	26:::46	23--41	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:203.miRNA:1130	-uuaucuggg-agagaacauu
                                      *********************	27:::47	23--42	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:203.miRNA:1131	uuaucuggg-agagaacauug
                                       *********************	28:::48	24--43	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:203.miRNA:1132	uaucuggg-agagaacauugg
                                        *********************	29:::49	25--44	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:203.miRNA:1133	aucuggg-agagaacauuggu
                                    *********************	25:::45	23--40	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:203.miRNA:1134	--uuaucuggg-agagaacau
                                   *********************	24:::44	22--39	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:203.miRNA:1135	u--uuaucuggg-agagaaca
>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:203
	uggggcgcccucuuucuuuuuuccccaccccggcgcccuuuaucugggagagaacauuggugccccccccuuuuuucuccccuuuuuggggaggaggaggggggggggcuuuuuuuuucuauccaaauaaucacacagccgcucugaggggaggaau
	.(((....)))......(((((((((....((((.....((((.((((((((((....(((.((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))....)))))).)))).)))).......))))......))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig13335.938.0	is_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	15.90072	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuccccaccc--cggcgcccu--uuaucuggg-agagaacauuggugccccccccuuuuuucucccc
            +++++++++----||++++-----||++++-++++|++++++----+++-++++++++++++++++++++
            +++++++++------++++-------++++-++++-++++++----+++|++++++++++++++++++++
    REV:    aaggaggggagucucgccgacacacuaauaaaccuaucuuuuuuuuucg-gggggggggaggaggagggg
                                     *********************	26:::46	23--41	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:204.miRNA:1136	-uuaucuggg-agagaacauu
                                      *********************	27:::47	23--42	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:204.miRNA:1137	uuaucuggg-agagaacauug
                                       *********************	28:::48	24--43	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:204.miRNA:1138	uaucuggg-agagaacauugg
                                        *********************	29:::49	25--44	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:204.miRNA:1139	aucuggg-agagaacauuggu
                                    *********************	25:::45	23--40	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:204.miRNA:1140	--uuaucuggg-agagaacau
                                   *********************	24:::44	22--39	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:204.miRNA:1141	u--uuaucuggg-agagaaca
>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:204
	uuuuuuccccaccccggcgcccuuuaucugggagagaacauuggugccccccccuuuuuucuccccuuuuuggggaggaggaggggggggggcuuuuuuuuucuauccaaauaaucacacagccgcucugaggggaggaau
	.(((((((((....((((.....((((.((((((((((....(((.((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))....)))))).)))).)))).......))))......))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig13335.951.0	is_MIRNA
	VAL:	2.21	MeanVal:	28.044356	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggcgcccu--uuaucuggg-agagaacauuggugccccccccuuuuuucucccc
            ++++-----||++++-++++|++++++----+++-++++++++++++++++++++
            ++++-------++++-++++-++++++----+++|++++++++++++++++++++
    REV:    gccgacacacuaauaaaccuaucuuuuuuuuucg-gggggggggaggaggagggg
                      *********************	11:::31	10--28	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:205.miRNA:1142	-uuaucuggg-agagaacauu
                       *********************	12:::32	10--29	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:205.miRNA:1143	uuaucuggg-agagaacauug
                        *********************	13:::33	11--30	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:205.miRNA:1144	uaucuggg-agagaacauugg
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:205.miRNA:1145	aucuggg-agagaacauuggu
                     *********************	10:::30	10--27	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:205.miRNA:1146	--uuaucuggg-agagaacau
                    *********************	9:::29	9--26	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:205.miRNA:1147	u--uuaucuggg-agagaaca
>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:205
	ccggcgcccuuuaucugggagagaacauuggugccccccccuuuuuucuccccuuuuuggggaggaggaggggggggggcuuuuuuuuucuauccaaauaaucacacagccgcucugaggggagg
	.((((.....((((.((((((((((....(((.((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))....)))))).)))).)))).......))))((((....)))).

###########################################################################################################################

>Contig13335.960.0	is_MIRNA
	VAL:	6.23	MeanVal:	26.334288	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaucuggg-agagaacauuggugccccccccuuuuuucucccc
            ++++-++++|++++++----+++-++++++++++++++++++++
            ++++-++++-++++++----+++|++++++++++++++++++++
    REV:    aauaaaccuaucuuuuuuuuucg-gggggggggaggaggagggg
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:206.miRNA:1148	uaucuggg-agagaacauugg
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:206.miRNA:1149	aucuggg-agagaacauuggu
>>Contig13335.Lu0910.pre-miRNA:206
	uuuaucugggagagaacauuggugccccccccuuuuuucuccccuuuuuggggaggaggaggggggggggcuuuuuuuuucuauccaaauaaucacacagccgcucugaggggagga
	.((((.((((((((((....(((.((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))....)))))).)))).))))........((.(((....))).)).

###########################################################################################################################

>Contig13343.671.0	is_MIRNA
	VAL:	5.89	MeanVal:	26.7493293333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgauauucuuguucauu---guauauauau
            ++--+++++-+++++---|||++++++++++
            ++--+++++-+++++------++++++++++
    REV:    agagguagguacaggcauuaucguauguaua
                     *********************	10:::30	10--27	>>Contig13343.Lu0910.pre-miRNA:207.miRNA:1150	uuguucauu---guauauaua
                      *********************	11:::31	11--28	>>Contig13343.Lu0910.pre-miRNA:207.miRNA:1151	uguucauu---guauauauau
                 *********************	6:::26	6--23	>>Contig13343.Lu0910.pre-miRNA:207.miRNA:1152	auucuuguucauu---guaua
                    *********************	9:::29	9--26	>>Contig13343.Lu0910.pre-miRNA:207.miRNA:1153	cuuguucauu---guauauau
>>Contig13343.Lu0910.pre-miRNA:207
	gucgauauucuuguucauuguauauauauaagcauauguaugcuauuacggacauggauggagaa
	.((..(((((.(((((...((((((((((....))))))))))......))))).)))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig13580.569.1	is_MIRNA
	VAL:	1.47	MeanVal:	10.37142	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggaagaagcugcgaugaucggaucgauugaguu--uugaggaauggcagcg-uggccg
            +++++--+++--+++-----++++-+++--++---||++++++++-+++-+++|+++-++
            +++++--+++-|+++|||||++++-+++--++-----++++++++|+++|+++-+++-++
    REV:    cuccucuuucc-cgc-----gccucgcuuucuguacuaacuucuu-ccg-cguaaccugu
                                   *********************	24:::44	24--42	>>Contig13580.Lu0910.pre-miRNA:208.miRNA:1154	aucgauugaguu--uugagga
                                    *********************	25:::45	25--43	>>Contig13580.Lu0910.pre-miRNA:208.miRNA:1155	ucgauugaguu--uugaggaa
                                      *********************	27:::47	27--45	>>Contig13580.Lu0910.pre-miRNA:208.miRNA:1156	gauugaguu--uugaggaaug
                                       *********************	28:::48	28--46	>>Contig13580.Lu0910.pre-miRNA:208.miRNA:1157	auugaguu--uugaggaaugg
                                *********************	21:::41	21--39	>>Contig13580.Lu0910.pre-miRNA:208.miRNA:1158	cggaucgauugaguu--uuga
                                     *********************	26:::46	26--44	>>Contig13580.Lu0910.pre-miRNA:208.miRNA:1159	cgauugaguu--uugaggaau
>>Contig13580.Lu0910.pre-miRNA:208
	cgaggaagaagcugcgaugaucggaucgauugaguuuugaggaauggcagcguggccgccuuucccggugaucuucgccuugaagcuuccgcauccggccaggaacuguccuggccgggaagcaaccgaaccgguuggaaacacgugagcuauguggaggccaaagauugcuuucacauuguccaaugcgccuucuucaaucaugucuuucgcuccgcgcccuuucuccucu
	.(((((..(((..(((.....((((.(((..((...((((((((.(((.((((((.((........((((.....))))....((((..((..(((((((((((....)))))))))))...((((((...))))))......))..)))).(((((((((........))))))))).)).))).)))))))))))))).....))..))).))))))).)))..))))).

###########################################################################################################################

>Contig13707.740.0	is_MIRNA
	VAL:	3.74	MeanVal:	18.3628485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcauuagauggaagauc-cucg-ucaaaggaa
            +++-----++++++---|++++|+++++++++
            +++--|||++++++----++++-+++++++++
    REV:    uguug---gccuucgaaagaguaaguuuccuu
                       *********************	12:::32	12--30	>>Contig13707.Lu0910.pre-miRNA:209.miRNA:1160	aagauc-cucg-ucaaaggaa
                      *********************	11:::31	11--29	>>Contig13707.Lu0910.pre-miRNA:209.miRNA:1161	gaagauc-cucg-ucaaagga
                     *********************	10:::30	10--28	>>Contig13707.Lu0910.pre-miRNA:209.miRNA:1162	ggaagauc-cucg-ucaaagg
>>Contig13707.Lu0910.pre-miRNA:209
	ugcauuagauggaagauccucgucaaaggaaagugauuccuuugaaugagaaagcuuccgguugu
	.(((.....((((((...(((((((((((((.....))))))))).))))....))))))..)))

###########################################################################################################################

>Contig13834.372.0	is_MIRNA
	VAL:	2.33	MeanVal:	8.81123522222222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgucgacc-cucc-uccuccuccuuguuu
            +++-++++-|++++|+++++++++--++++
            +++-++++--++++-+++++++++--++++
    REV:    uguugcuguugagguaggaggaggcucgag
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:210.miRNA:1163	ucgacc-cucc-uccuccucc
                 *********************	6:::26	6--24	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:210.miRNA:1164	gacc-cucc-uccuccuccuu
                  *********************	7:::27	7--25	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:210.miRNA:1165	acc-cucc-uccuccuccuug
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:210.miRNA:1166	cgucgacc-cucc-uccuccu
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:210.miRNA:1167	gucgacc-cucc-uccuccuc
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:210.miRNA:1168	cgacc-cucc-uccuccuccu
                    *********************	9:::29	9--27	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:210.miRNA:1169	c-cucc-uccuccuccuuguu
>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:210
	agauucaacgucgacccuccuccuccuccuuguuuauccgccaucagagcucggaggaggauggaguugucguuguauuggccgaaauuggcugaagggauca
	.(((((.(((.((((.(((((((((((((..((((...........))))..))))))))).))))..)))).))).(((((((....)))))))..))))).

###########################################################################################################################

>Contig13834.642.0	is_MIRNA
	VAL:	239.60	MeanVal:	1805.80945066667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggugauuc-caucaacggcggcaacauggucgaagaguu
            +++++-+++++|++++--+++-----+++++++++-++++++
            +++++-+++++-++++--+++----|+++++++++-++++++
    REV:    uuucuucuaaguguagaggccuuag-ugugcuagccucucaa
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:211.miRNA:1170	aaggugauuc-caucaacggc
                                 *********************	22:::42	21--41	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:211.miRNA:1171	cggcaacauggucgaagaguu
                                *********************	21:::41	20--40	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:211.miRNA:1172	gcggcaacauggucgaagagu
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:211.miRNA:1173	aggugauuc-caucaacggcg
                               *********************	20:::40	19--39	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:211.miRNA:1174	ggcggcaacauggucgaagag
                              *********************	19:::39	18--38	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:211.miRNA:1175	cggcggcaacauggucgaaga
>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:211
	gcagcuacggcuggcuuaauuguaaauuucugaucguaauuagcugaaggugauuccaucaacggcggcaacauggucgaagaguuaugaugaugacccugcaacucuccgaucgugugauuccggagaugugaaucuucuuuccggccguaaugc
	(((..(((((((((...............(((((....)))))..(((((.(((((((((..(((.....(((((((((.((((((................)))))).)))))))))....)))..)))).))))).)))))))))))))).)))

###########################################################################################################################

>Contig13834.642.1	is_MIRNA
	VAL:	30.06	MeanVal:	181.362603333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggugauuc-caucaacggcggcaacauggucgaagaguu
            +++++-+++++|++++--+++---++-++++++++-++++++
            +++++-+++++-++++--+++---++|++++++++-++++++
    REV:    uuucuucuaaguguagaggccuuagu-gugcuagccucucaa
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:212.miRNA:1176	aaggugauuc-caucaacggc
                                 *********************	22:::42	21--41	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:212.miRNA:1177	cggcaacauggucgaagaguu
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:212.miRNA:1178	aggugauuc-caucaacggcg
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:212.miRNA:1179	ugauuc-caucaacggcggca
                                *********************	21:::41	20--40	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:212.miRNA:1180	gcggcaacauggucgaagagu
>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:212
	gcagcuacggcuggcuuaauuguaaauuucugaucguaauuagcugaaggugauuccaucaacggcggcaacauggucgaagaguuaugaugaugacccugcaacucuccgaucgugugauuccggagaugugaaucuucuuuccggccguaaugc
	(((..(((((((((...............(((((....)))))..(((((.(((((((((..(((...((.((((((((.((((((................)))))).))))))))))...)))..)))).))))).)))))))))))))).)))

###########################################################################################################################

>Contig13834.646.0	is_MIRNA
	VAL:	239.60	MeanVal:	1805.80945066667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggugauuc-caucaacggcggcaacauggucgaagaguu
            +++++-+++++|++++--+++-----+++++++++-++++++
            +++++-+++++-++++--+++----|+++++++++-++++++
    REV:    uuucuucuaaguguagaggccuuag-ugugcuagccucucaa
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:213.miRNA:1181	aaggugauuc-caucaacggc
                                 *********************	22:::42	21--41	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:213.miRNA:1182	cggcaacauggucgaagaguu
                                *********************	21:::41	20--40	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:213.miRNA:1183	gcggcaacauggucgaagagu
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:213.miRNA:1184	aggugauuc-caucaacggcg
                               *********************	20:::40	19--39	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:213.miRNA:1185	ggcggcaacauggucgaagag
                              *********************	19:::39	18--38	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:213.miRNA:1186	cggcggcaacauggucgaaga
>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:213
	cuacggcuggcuuaauuguaaauuucugaucguaauuagcugaaggugauuccaucaacggcggcaacauggucgaagaguuaugaugaugacccugcaacucuccgaucgugugauuccggagaugugaaucuucuuuccggccguaa
	.(((((((((...............(((((....)))))..(((((.(((((((((..(((.....(((((((((.((((((................)))))).)))))))))....)))..)))).))))).)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig13834.646.1	is_MIRNA
	VAL:	30.06	MeanVal:	181.362603333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggugauuc-caucaacggcggcaacauggucgaagaguu
            +++++-+++++|++++--+++---++-++++++++-++++++
            +++++-+++++-++++--+++---++|++++++++-++++++
    REV:    uuucuucuaaguguagaggccuuagu-gugcuagccucucaa
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:214.miRNA:1187	aaggugauuc-caucaacggc
                                 *********************	22:::42	21--41	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:214.miRNA:1188	cggcaacauggucgaagaguu
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:214.miRNA:1189	aggugauuc-caucaacggcg
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:214.miRNA:1190	ugauuc-caucaacggcggca
                                *********************	21:::41	20--40	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:214.miRNA:1191	gcggcaacauggucgaagagu
>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:214
	cuacggcuggcuuaauuguaaauuucugaucguaauuagcugaaggugauuccaucaacggcggcaacauggucgaagaguuaugaugaugacccugcaacucuccgaucgugugauuccggagaugugaaucuucuuuccggccguaa
	.(((((((((...............(((((....)))))..(((((.(((((((((..(((...((.((((((((.((((((................)))))).))))))))))...)))..)))).))))).)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig13834.687.0	is_MIRNA
	VAL:	29.46	MeanVal:	210.364392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggu-gauuc-caucaacggcggcaacauggucgaagaguu
            +++++-|+++++|++++--+++-----+++++++++-++++++
            +++++--+++++-++++--+++----|+++++++++-++++++
    REV:    cuuucuucuaaguguagaggccuuag-ugugcuagccucucaa
                                  *********************	23:::43	21--41	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:215.miRNA:1192	cggcaacauggucgaagaguu
                                 *********************	22:::42	20--40	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:215.miRNA:1193	gcggcaacauggucgaagagu
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:215.miRNA:1194	aaggu-gauuc-caucaacgg
                                *********************	21:::41	19--39	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:215.miRNA:1195	ggcggcaacauggucgaagag
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:215.miRNA:1196	aggu-gauuc-caucaacggc
                               *********************	20:::40	18--38	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:215.miRNA:1197	cggcggcaacauggucgaaga
>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:215
	gaaggugauuccaucaacggcggcaacauggucgaagaguuaugaugaugacccugcaacucuccgaucgugugauuccggagaugugaaucuucuuucc
	(((((.(((((((((..(((.....(((((((((.((((((................)))))).)))))))))....)))..)))).)))))..))))).

###########################################################################################################################

>Contig13834.687.1	is_MIRNA
	VAL:	12.09	MeanVal:	76.3256746666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggu-gauuc-caucaacggcggcaacauggucgaagaguu
            +++++-|+++++|++++--+++---++-++++++++-++++++
            +++++--+++++-++++--+++---++|++++++++-++++++
    REV:    cuuucuucuaaguguagaggccuuagu-gugcuagccucucaa
                                  *********************	23:::43	21--41	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:216.miRNA:1198	cggcaacauggucgaagaguu
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:216.miRNA:1199	aaggu-gauuc-caucaacgg
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:216.miRNA:1200	aggu-gauuc-caucaacggc
                                 *********************	22:::42	20--40	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:216.miRNA:1201	gcggcaacauggucgaagagu
                                *********************	21:::41	19--39	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:216.miRNA:1202	ggcggcaacauggucgaagag
                               *********************	20:::40	18--38	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:216.miRNA:1203	cggcggcaacauggucgaaga
>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:216
	gaaggugauuccaucaacggcggcaacauggucgaagaguuaugaugaugacccugcaacucuccgaucgugugauuccggagaugugaaucuucuuucc
	(((((.(((((((((..(((...((.((((((((.((((((................)))))).))))))))))...)))..)))).)))))..))))).

###########################################################################################################################

>Contig13834.693.0	is_MIRNA
	VAL:	89.39	MeanVal:	435.023546666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuc-caucaacggcggcaacauggucgaagaguu
            +++++|++++--+++-----+++++++++-++++++
            +++++-++++--+++----|+++++++++-++++++
    REV:    cuaaguguagaggccuuag-ugugcuagccucucaa
                           *********************	16:::36	15--35	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:217.miRNA:1204	cggcaacauggucgaagaguu
                          *********************	15:::35	14--34	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:217.miRNA:1205	gcggcaacauggucgaagagu
                         *********************	14:::34	13--33	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:217.miRNA:1206	ggcggcaacauggucgaagag
                        *********************	13:::33	12--32	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:217.miRNA:1207	cggcggcaacauggucgaaga
>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:217
	gauuccaucaacggcggcaacauggucgaagaguuaugaugaugacccugcaacucuccgaucgugugauuccggagaugugaaucu
	(((((((((..(((.....(((((((((.((((((................)))))).)))))))))....)))..)))).))))).

###########################################################################################################################

>Contig13834.693.1	is_MIRNA
	VAL:	16.81	MeanVal:	67.9124	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuc-caucaacggcggcaacauggucgaagaguu
            +++++|++++--+++---++-++++++++-++++++
            +++++-++++--+++---++|++++++++-++++++
    REV:    cuaaguguagaggccuuagu-gugcuagccucucaa
                           *********************	16:::36	15--35	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:218.miRNA:1208	cggcaacauggucgaagaguu
                          *********************	15:::35	14--34	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:218.miRNA:1209	gcggcaacauggucgaagagu
                         *********************	14:::34	13--33	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:218.miRNA:1210	ggcggcaacauggucgaagag
                        *********************	13:::33	12--32	>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:218.miRNA:1211	cggcggcaacauggucgaaga
>>Contig13834.Lu0910.pre-miRNA:218
	gauuccaucaacggcggcaacauggucgaagaguuaugaugaugacccugcaacucuccgaucgugugauuccggagaugugaaucu
	(((((((((..(((...((.((((((((.((((((................)))))).))))))))))...)))..)))).))))).

###########################################################################################################################

>Contig13868.726.0	is_MIRNA
	VAL:	4.41	MeanVal:	5.596509	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagagggguuuu-gguccgaguuagcaag
            ++++++++++---|+++-+++++--+++++
            ++++++++++----+++-+++++||+++++
    REV:    ucucuucccgcauuucaugcuca--uguuc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:219.miRNA:1212	agagggguuuu-gguccgagu
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:219.miRNA:1213	gagagggguuuu-gguccgag
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:219.miRNA:1214	uu-gguccgaguuagcaag
                    *********************	9:::29	9--28	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:219.miRNA:1215	guuuu-gguccgaguuagcaa
                     *********************	10:::30	10--29	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:219.miRNA:1216	uuuu-gguccgaguuagcaag
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:219.miRNA:1217	gguuuu-gguccgaguuagca
                              *********************	19:::39	18--38	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:219.miRNA:1218	cgaguuagcaag
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:219.miRNA:1219	uuu-gguccgaguuagcaag
>Contig13868.726.1	is_MIRNA
	VAL:	4.41	MeanVal:	5.596509	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagagggguuuu-gguccgaguuagcaag
            ++++++++++---|+++-+++++--+++++
            ++++++++++----+++-+++++||+++++
    REV:    ucucuucccgcauuucaugcuca--uguuc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:220.miRNA:1220	agagggguuuu-gguccgagu
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:220.miRNA:1221	gagagggguuuu-gguccgag
                               *********************	20:::40	19--39	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:220.miRNA:1222	gaguuagcaag
                              *********************	19:::39	18--38	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:220.miRNA:1223	cgaguuagcaag
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:220.miRNA:1224	-gguccgaguuagcaag
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:220.miRNA:1225	u-gguccgaguuagcaag
                             *********************	18:::38	17--37	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:220.miRNA:1226	ccgaguuagcaag
                                    *********************	25:::45	24--44	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:220.miRNA:1227	agcaag
>Contig13868.726.1	is_MIRNA
	VAL:	1.84	MeanVal:	15.9362016666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaga--uggguuua-ccguuguggaugaggacugggauc-uucu
            +++--||++++----|+++++--++++++++---++++++|++++
            +++----++++-----+++++--++++++++---++++++-++++
    REV:    ccuaaaaacccccucggguaaacccuacucucacucuuagcgaga
              *********************	3:::23	3--20	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:221.miRNA:1228	aga--uggguuua-ccguugu
             *********************	2:::22	2--19	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:221.miRNA:1229	gaga--uggguuua-ccguug
                               *********************	20:::40	17--37	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:221.miRNA:1230	uuguggaugaggacugggauc
                              *********************	19:::39	16--36	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:221.miRNA:1231	guuguggaugaggacugggau
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:221.miRNA:1232	ua-ccguuguggaugaggacu
                        *********************	13:::33	11--30	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:221.miRNA:1233	uua-ccguuguggaugaggac
                             *********************	18:::38	15--35	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:221.miRNA:1234	cguuguggaugaggacuggga
                                    *********************	25:::45	22--41	>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:221.miRNA:1235	gaugaggacugggauc-uucu
>>Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:221
	cggagauggguuuaccguuguggaugaggacugggaucuucuuguggacaggauuagucuccaaaaggagagggguuuugguccgaguuagcaagugcucuuccuuguacucguacuuuacgcccuucucugccagagcgauucucacucucaucccaaaugggcucccccaaaaaucca
	.(((..((((....(((((..((((((((...((((((((((((..(((.......)))..))...((((((((((...(((.(((((..(((((........)))))))))).)))....))))))))))...)))).))))))...))))))))..))))).....))))....))).

###########################################################################################################################

>Contig13898.595.0	is_MIRNA
	VAL:	3.37	MeanVal:	6.373647	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgauaacaauguaggcga-aucuucgcca
            +++++++++----++++--|++-+++++++
            +++++++++---|++++---++-+++++++
    REV:    uguuguuguggu-uucgaccuaaagguggu
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig13898.Lu0910.pre-miRNA:222.miRNA:1236	auaacaauguaggcga-aucu
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig13898.Lu0910.pre-miRNA:222.miRNA:1237	aacaauguaggcga-aucuuc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig13898.Lu0910.pre-miRNA:222.miRNA:1238	gauaacaauguaggcga-auc
>>Contig13898.Lu0910.pre-miRNA:222
	aacgauaacaauguaggcgaaucuucgccaaugaugguggaaauccagcuuugguguuguugug
	.(((((((((....((((..((.(((((((....))))))).))...))))...))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig13998.897.0	is_MIRNA
	VAL:	2.81	MeanVal:	15.606656	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaaacccaagaaaaaaacauugggagcc
            +++++++++++-++----++++--++++-+++
            +++++++++++-++-|||++++-|++++|+++
    REV:    ccuuuuuuggggucg---uuugc-gccc-cgg
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig13998.Lu0910.pre-miRNA:223.miRNA:1239	aaaaacccaagaaaaaaacau
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig13998.Lu0910.pre-miRNA:223.miRNA:1240	gaaaaacccaagaaaaaaaca
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig13998.Lu0910.pre-miRNA:223.miRNA:1241	ggaaaaacccaagaaaaaaac
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig13998.Lu0910.pre-miRNA:223.miRNA:1242	aaaacccaagaaaaaaacauu
>>Contig13998.Lu0910.pre-miRNA:223
	gggaaaaacccaagaaaaaaacauugggagccaaagggcccccacaagggcccaggaaaccguuaaaaaggccccgcguuugcugggguuuuuucca
	(((((((((((.((....((((..((((.(((...((((((......)))))).((...))........))))))).)))).)).))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig140.531.0	is_MIRNA
	VAL:	7.82	MeanVal:	22.6316533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggaua--gga-agggaugguauuauuauaca
            ++++++++||+++|++++++---+++++---+++
            ++++++++--+++-++++++--|+++++--|+++
    REV:    cuucuuguguucuauuccuagc-uaauguu-ugu
                       *********************	12:::32	10--29	>>Contig140.Lu0910.pre-miRNA:224.miRNA:1243	ga-agggaugguauuauuaua
                        *********************	13:::33	11--30	>>Contig140.Lu0910.pre-miRNA:224.miRNA:1244	a-agggaugguauuauuauac
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig140.Lu0910.pre-miRNA:224.miRNA:1245	-agggaugguauuauuauaca
>>Contig140.Lu0910.pre-miRNA:224
	agaaggauaggaagggaugguauuauuauacacuuuuaaguauguauguauacuaugaaaguaaaguuuacauaugugaggagccuugauuccaucauguaaaauauuuugugguucgaggcuccccuguuuguaaucgauccuuaucuuguguucuuccaccauaucauaaaagaaucggugu
	.(((((((((((((((((...(((((...(((........((((((((((.(((((....))..))).)))))))))).((((((((((..((((...(((...)))...)))).))))))))))..)))..)))))..)))))).)))..))))))))((((...((......))...)))).

###########################################################################################################################

>Contig1403.1055.0	is_MIRNA
	VAL:	8.37	MeanVal:	62.5840901111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggguuuuuuuucuuacaaguccugcccc
            +++++++++++++-------+++++--+++
            +++++++++++++------|+++++-|+++
    REV:    cccucaaaaaaaaacaccc-caggga-ggg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:225.miRNA:1246	gggguuuuuuuucuuacaagu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:225.miRNA:1247	ggguuuuuuuucuuacaaguc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:225.miRNA:1248	gguuuuuuuucuuacaagucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:225.miRNA:1249	guuuuuuuucuuacaaguccu
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:225.miRNA:1250	uuuuuuuucuuacaaguccug
>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:225
	aaaacgcgccgguguuuguuggggguuuuuuuucuuacaaguccugccccccccccccgggagggaccccacaaaaaaaaacuccccccccccccccucuguagaaaggaggggggggga
	.((((((....))))))...(((((((((((((.......(((((..(((........))).)))))......)))))))))))))..((((((((((((.......)))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig1403.1066.0	is_MIRNA
	VAL:	8.37	MeanVal:	62.5840901111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggguuuuuuuucuuacaaguccugcccc
            +++++++++++++-------+++++--+++
            +++++++++++++------|+++++-|+++
    REV:    cccucaaaaaaaaacaccc-caggga-ggg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:226.miRNA:1251	gggguuuuuuuucuuacaagu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:226.miRNA:1252	ggguuuuuuuucuuacaaguc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:226.miRNA:1253	gguuuuuuuucuuacaagucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:226.miRNA:1254	guuuuuuuucuuacaaguccu
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:226.miRNA:1255	uuuuuuuucuuacaaguccug
>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:226
	guguuuguuggggguuuuuuuucuuacaaguccugccccccccccccgggagggaccccacaaaaaaaaacuccccccccccccccucuguagaaaggagggggggggaaaca
	.(((((...(((((((((((((.......(((((..(((........))).)))))......)))))))))))))..((((((((((((.......)))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig1403.1068.0	is_MIRNA
	VAL:	8.37	MeanVal:	62.5840901111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggguuuuuuuucuuacaaguccugcccc
            +++++++++++++-------+++++--+++
            +++++++++++++------|+++++-|+++
    REV:    cccucaaaaaaaaacaccc-caggga-ggg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:227.miRNA:1256	gggguuuuuuuucuuacaagu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:227.miRNA:1257	ggguuuuuuuucuuacaaguc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:227.miRNA:1258	gguuuuuuuucuuacaagucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:227.miRNA:1259	guuuuuuuucuuacaaguccu
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:227.miRNA:1260	uuuuuuuucuuacaaguccug
>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:227
	guuuguuggggguuuuuuuucuuacaaguccugccccccccccccgggagggaccccacaaaaaaaaacuccccccccccccccucuguagaaaggagggggggggaaaca
	((((...(((((((((((((.......(((((..(((........))).)))))......)))))))))))))..((((((((((((.......)))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig1403.1075.0	is_MIRNA
	VAL:	8.37	MeanVal:	62.5840901111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggguuuuuuuucuuacaaguccugcccc
            +++++++++++++-------+++++--+++
            +++++++++++++------|+++++-|+++
    REV:    cccucaaaaaaaaacaccc-caggga-ggg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:228.miRNA:1261	gggguuuuuuuucuuacaagu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:228.miRNA:1262	ggguuuuuuuucuuacaaguc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:228.miRNA:1263	gguuuuuuuucuuacaagucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:228.miRNA:1264	guuuuuuuucuuacaaguccu
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:228.miRNA:1265	uuuuuuuucuuacaaguccug
>>Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:228
	ggggguuuuuuuucuuacaaguccugccccccccccccgggagggaccccacaaaaaaaaacuccccccccccccccucuguagaaaggaggggggggga
	(((((((((((((.......(((((..(((........))).)))))......)))))))))))))..((((((((((((.......)))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig14050.501.0	is_MIRNA
	VAL:	1.38	MeanVal:	6.2919395	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcug----uuugu-cuguugau-gagucgagcc-gagcuu
            ++++||||+++++|++++++--|+++++++++-|++++++
            ++++----+++++-++++++---+++++++++--++++++
    REV:    cgauuuuaaaacacgauaauguucucgguucgaucucgag
                           *********************	16:::36	11--29	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:229.miRNA:1266	uguugau-gagucgagcc-ga
                             *********************	18:::38	13--31	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:229.miRNA:1267	uugau-gagucgagcc-gagc
                              *********************	19:::39	14--32	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:229.miRNA:1268	ugau-gagucgagcc-gagcu
                            *********************	17:::37	12--30	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:229.miRNA:1269	guugau-gagucgagcc-gag
                          *********************	15:::35	10--28	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:229.miRNA:1270	cuguugau-gagucgagcc-g
>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:229
	cgugaugcauacgggcagugcuguuugucuguugaugagucgagccgagcuuugccgagcucuagcuuggcucuuguaauagcacaaaauuuuagcuaucuugaguucgacuaggcuuguuuagagaccuuaacgagcucuagcuuggcucguuuguuuguuuguaauagcacaaaauuuuagcuaucuugaguucgacuaggcuuguuua
	.(((.((((.((((((((.(((((((((((((((..(((((((((.((((((....))))))..)))))))))...)))))).)))))....))))......(((.(((((((((((((((.((....)).))))))).)))).)))))))..)))))))).))))....))).((((...((((...(((....)))...)))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig14050.531.0	is_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	15.24797	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auagcacaaaauuuua-gcuaucu------------ugaguucga-cuag-gcuuguuuag
            +++++--++++++++-|+++++--||||||||||||++++-++++|++++|+++++++-++
            +++++-|++++++++--+++++--------------++++|++++-++++-+++++++-++
    REV:    uaucga-uuuuaaaacacgauaauguuuguuuguuugcuc-gguucgaucucgagcaauuc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:230.miRNA:1271	agcacaaaauuuua-gcuauc
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:230.miRNA:1272	gcacaaaauuuua-gcuaucu
                   *********************	8:::28	8--23	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:230.miRNA:1273	aaaauuuua-gcuaucu----
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:230.miRNA:1274	uagcacaaaauuuua-gcuau
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:230.miRNA:1275	cacaaaauuuua-gcuaucu-
                 *********************	6:::26	6--23	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:230.miRNA:1276	acaaaauuuua-gcuaucu--
>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:230
	guugaugagucgagccgagcuuugccgagcucuagcuuggcucuuguaauagcacaaaauuuuagcuaucuugaguucgacuaggcuuguuuagagaccuuaacgagcucuagcuuggcucguuuguuuguuuguaauagcacaaaauuuuagcuaucuugaguucgacuaggcuuguuuac
	((.((..((((.((.(((((((.(((((((....))))))).......(((((..((((((((.(((((..((((.(((((((((((((((.((....)).))))))).)))).))))))))..............)))))..)))))))).)))))...))))))).)).))))..)).))

###########################################################################################################################

>Contig14050.531.1	is_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	15.24797	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auagcacaaaauuuua-gcuaucu------------ugaguucga-cuag-gcuuguuuag
            +++++--++++++++-|+++++--||||||||||||++++-++++|++++|+++++++-++
            +++++-|++++++++--+++++--------------++++|++++-++++-+++++++-++
    REV:    uaucga-uuuuaaaacacgauaauguuuguuuguuugcuc-gguucgaucucgagcaauuc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:231.miRNA:1277	agcacaaaauuuua-gcuauc
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:231.miRNA:1278	gcacaaaauuuua-gcuaucu
                   *********************	8:::28	8--23	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:231.miRNA:1279	aaaauuuua-gcuaucu----
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:231.miRNA:1280	uagcacaaaauuuua-gcuau
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:231.miRNA:1281	cacaaaauuuua-gcuaucu-
                 *********************	6:::26	6--23	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:231.miRNA:1282	acaaaauuuua-gcuaucu--
>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:231
	guugaugagucgagccgagcuuugccgagcucuagcuuggcucuuguaauagcacaaaauuuuagcuaucuugaguucgacuaggcuuguuuagagaccuuaacgagcucuagcuuggcucguuuguuuguuuguaauagcacaaaauuuuagcuaucuugaguucgacuaggcuuguuuac
	((.((((((((.((.(((((((.(((((((....))))))).......(((((..((((((((.(((((..((((.(((((((((((((((.((....)).))))))).)))).))))))))..............)))))..)))))))).)))))...))))))).)).)))))))).))

###########################################################################################################################

>Contig14050.533.0	is_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	15.24797	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auagcacaaaauuuua-gcuaucu------------ugaguucga-cuag-gcuuguuuag
            +++++--++++++++-|+++++--||||||||||||++++-++++|++++|+++++++-++
            +++++-|++++++++--+++++--------------++++|++++-++++-+++++++-++
    REV:    uaucga-uuuuaaaacacgauaauguuuguuuguuugcuc-gguucgaucucgagcaauuc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:232.miRNA:1283	agcacaaaauuuua-gcuauc
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:232.miRNA:1284	gcacaaaauuuua-gcuaucu
                   *********************	8:::28	8--23	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:232.miRNA:1285	aaaauuuua-gcuaucu----
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:232.miRNA:1286	uagcacaaaauuuua-gcuau
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:232.miRNA:1287	cacaaaauuuua-gcuaucu-
                 *********************	6:::26	6--23	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:232.miRNA:1288	acaaaauuuua-gcuaucu--
>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:232
	ugaugagucgagccgagcuuugccgagcucuagcuuggcucuuguaauagcacaaaauuuuagcuaucuugaguucgacuaggcuuguuuagagaccuuaacgagcucuagcuuggcucguuuguuuguuuguaauagcacaaaauuuuagcuaucuugaguucgacuaggcuuguuu
	.((..((((.((.(((((((.(((((((....))))))).......(((((..((((((((.(((((..((((.(((((((((((((((.((....)).))))))).)))).))))))))..............)))))..)))))))).)))))...))))))).)).))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig14050.533.1	is_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	15.24797	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auagcacaaaauuuua-gcuaucu------------ugaguucga-cuag-gcuuguuuag
            +++++--++++++++-|+++++--||||||||||||++++-++++|++++|+++++++-++
            +++++-|++++++++--+++++--------------++++|++++-++++-+++++++-++
    REV:    uaucga-uuuuaaaacacgauaauguuuguuuguuugcuc-gguucgaucucgagcaauuc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:233.miRNA:1289	agcacaaaauuuua-gcuauc
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:233.miRNA:1290	gcacaaaauuuua-gcuaucu
                   *********************	8:::28	8--23	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:233.miRNA:1291	aaaauuuua-gcuaucu----
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:233.miRNA:1292	uagcacaaaauuuua-gcuau
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:233.miRNA:1293	cacaaaauuuua-gcuaucu-
                 *********************	6:::26	6--23	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:233.miRNA:1294	acaaaauuuua-gcuaucu--
>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:233
	ugaugagucgagccgagcuuugccgagcucuagcuuggcucuuguaauagcacaaaauuuuagcuaucuugaguucgacuaggcuuguuuagagaccuuaacgagcucuagcuuggcucguuuguuuguuuguaauagcacaaaauuuuagcuaucuugaguucgacuaggcuuguuu
	.((((((((.((.(((((((.(((((((....))))))).......(((((..((((((((.(((((..((((.(((((((((((((((.((....)).))))))).)))).))))))))..............)))))..)))))))).)))))...))))))).)).)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig14050.537.0	is_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	15.24797	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auagcacaaaauuuua-gcuaucu------------ugaguucga-cuag-gcuuguuuag
            +++++--++++++++-|+++++--||||||||||||++++-++++|++++|+++++++-++
            +++++-|++++++++--+++++--------------++++|++++-++++-+++++++-++
    REV:    uaucga-uuuuaaaacacgauaauguuuguuuguuugcuc-gguucgaucucgagcaauuc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:234.miRNA:1295	agcacaaaauuuua-gcuauc
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:234.miRNA:1296	gcacaaaauuuua-gcuaucu
                   *********************	8:::28	8--23	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:234.miRNA:1297	aaaauuuua-gcuaucu----
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:234.miRNA:1298	uagcacaaaauuuua-gcuau
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:234.miRNA:1299	cacaaaauuuua-gcuaucu-
                 *********************	6:::26	6--23	>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:234.miRNA:1300	acaaaauuuua-gcuaucu--
>>Contig14050.Lu0910.pre-miRNA:234
	gagucgagccgagcuuugccgagcucuagcuuggcucuuguaauagcacaaaauuuuagcuaucuugaguucgacuaggcuuguuuagagaccuuaacgagcucuagcuuggcucguuuguuuguuuguaauagcacaaaauuuuagcuaucuugaguucgacua
	.((((((((((((....(((((((....))))))).......(((((..((((((((.(((((..((((.(((((((((((((((.((....)).))))))).)))).))))))))..............)))))..)))))))).))))))))).)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig14075.283.0	is_MIRNA
	VAL:	6.16	MeanVal:	59.443296	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauaga-ggauuaaaauuugaauccaucagcagauccaucuccc-uuuuu
            +++---|+++--------++++++++++----++++++++----|+++++
            +++----+++-----|||++++++++++---|++++++++-----+++++
    REV:    cuagguaccucaggu---acuuagguagaag-uuagguaguuaccaagag
                                  *********************	23:::43	22--42	>>Contig14075.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1301	uccaucagcagauccaucucc
                              *********************	19:::39	18--38	>>Contig14075.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1302	ugaauccaucagcagauccau
                                *********************	21:::41	20--40	>>Contig14075.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1303	aauccaucagcagauccaucu
                                 *********************	22:::42	21--41	>>Contig14075.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1304	auccaucagcagauccaucuc
                                   *********************	24:::44	23--43	>>Contig14075.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1305	ccaucagcagauccaucuccc
                               *********************	20:::40	19--39	>>Contig14075.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1306	gaauccaucagcagauccauc
>>Contig14075.Lu0910.pre-miRNA:235
	uuuuuacuuuggcauuggacuuugaugucgauugcagauucaaguacuauagauagugcaaagauagaggauuaaaauuugaauccaucagcagauccaucucccuuuuuguagaugagaaccauugauggauugaagauggauucauggacuccauggaucggaaacuggaaucaccaacauaaggggacuaauagagccaucauagaguagaau
	.((((((((((....(((.(((((.....((((.(((.(((..((((((....))))))...(((...(((........((((((((((....((((((((....(((((......))))).....))))))))...)))))))))).....)))....))).))).))).)))).........((....))..))))))))...)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig14075.283.1	is_MIRNA
	VAL:	6.16	MeanVal:	59.443296	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauaga-ggauuaaaauuugaauccaucagcagauccaucuccc-uuuuu
            +++---|+++--------++++++++++----++++++++----|+++++
            +++----+++-----|||++++++++++---|++++++++-----+++++
    REV:    cuagguaccucaggu---acuuagguagaag-uuagguaguuaccaagag
                                  *********************	23:::43	22--42	>>Contig14075.Lu0910.pre-miRNA:236.miRNA:1307	uccaucagcagauccaucucc
                              *********************	19:::39	18--38	>>Contig14075.Lu0910.pre-miRNA:236.miRNA:1308	ugaauccaucagcagauccau
                                *********************	21:::41	20--40	>>Contig14075.Lu0910.pre-miRNA:236.miRNA:1309	aauccaucagcagauccaucu
                                 *********************	22:::42	21--41	>>Contig14075.Lu0910.pre-miRNA:236.miRNA:1310	auccaucagcagauccaucuc
                                   *********************	24:::44	23--43	>>Contig14075.Lu0910.pre-miRNA:236.miRNA:1311	ccaucagcagauccaucuccc
                               *********************	20:::40	19--39	>>Contig14075.Lu0910.pre-miRNA:236.miRNA:1312	gaauccaucagcagauccauc
>>Contig14075.Lu0910.pre-miRNA:236
	uuuuuacuuuggcauuggacuuugaugucgauugcagauucaaguacuauagauagugcaaagauagaggauuaaaauuugaauccaucagcagauccaucucccuuuuuguagaugagaaccauugauggauugaagauggauucauggacuccauggaucggaaacuggaaucaccaacauaaggggacuaauagagccaucauagaguagaau
	.((((((((((....(((.(((((.((..((((.(((.(((..((((((....))))))...(((...(((........((((((((((....((((((((....(((((......))))).....))))))))...)))))))))).....)))....))).))).))).))))..)).....((....))..))))))))...)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig14089.569.0	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	4.44623249999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagaaaccuuacguuggu---ucuuuugugauuagaauagcauugu
            ++++++++----++++--|||+++++++-++---+++++-++++++
            ++++++++--||++++-----+++++++|++|||+++++|++++++
    REV:    uucuuuggua--caauauuauagaagau-cu---cuugu-guaaca
                                   *********************	24:::44	21--41	>>Contig14089.Lu0910.pre-miRNA:237.miRNA:1313	uuuugugauuagaauagcauu
                                    *********************	25:::45	22--42	>>Contig14089.Lu0910.pre-miRNA:237.miRNA:1314	uuugugauuagaauagcauug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>Contig14089.Lu0910.pre-miRNA:237.miRNA:1315	uugugauuagaauagcauugu
                                  *********************	23:::43	20--40	>>Contig14089.Lu0910.pre-miRNA:237.miRNA:1316	cuuuugugauuagaauagcau
                                 *********************	22:::42	19--39	>>Contig14089.Lu0910.pre-miRNA:237.miRNA:1317	ucuuuugugauuagaauagca
>>Contig14089.Lu0910.pre-miRNA:237
	gaagaaaccuuacguugguucuuuugugauuagaauagcauuguuuggcaacccauuuucugagaugugccaauuauuucagaacaauguguucucuagaagauauuauaacaugguuucuug
	.((((((((....((((..(((((((.((...(((((.((((((.(((....)))...(((((((((.......))))))))))))))))))))))))))))).....))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig1448.885.0	is_MIRNA
	VAL:	5.56	MeanVal:	56.350008	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggggcauuaaaagaaaacgggggguuucccccggg
            ++++++++-------++++--+++++++--++++-+++
            ++++++++-------++++--+++++++--++++-+++
    REV:    uuuccccggccccaccuuuguucccccggggggguucc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1448.Lu0910.pre-miRNA:238.miRNA:1318	aaggggcauuaaaagaaaacg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig1448.Lu0910.pre-miRNA:238.miRNA:1319	aggggcauuaaaagaaaacgg
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig1448.Lu0910.pre-miRNA:238.miRNA:1320	ggcauuaaaagaaaacggggg
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig1448.Lu0910.pre-miRNA:238.miRNA:1321	gggcauuaaaagaaaacgggg
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig1448.Lu0910.pre-miRNA:238.miRNA:1322	gcauuaaaagaaaacgggggg
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig1448.Lu0910.pre-miRNA:238.miRNA:1323	ggggcauuaaaagaaaacggg
>>Contig1448.Lu0910.pre-miRNA:238
	cgaaggggcauuaaaagaaaacgggggguuucccccgggaaacccccuugggggggcccccuuguuuccaccccggccccuuuacgagagauaggguccccuuuuuucc
	.((((((((.......((((..(((((((..((((.(((......))).))))..)))))))..)))).......))))))))..((((((.(((....))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig1493.751.0	is_MIRNA
	VAL:	1.22	MeanVal:	12.1985948333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggccgccuuu---uacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccucc
            ++++-------|||++-+++++++++----++++++++++++++++++--+++++
            ++++----------++-+++++++++----++++++++++++++++++--+++++
    REV:    cccgcucccuguauauaccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
                          *********************	15:::35	12--32	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:239.miRNA:1324	uacggggagaaacacuuguuc
                     *********************	10:::30	10--27	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:239.miRNA:1325	uu---uacggggagaaacacu
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:239.miRNA:1326	-uacggggagaaacacuuguu
                           *********************	16:::36	13--33	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:239.miRNA:1327	acggggagaaacacuuguucc
                       *********************	12:::32	12--29	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:239.miRNA:1328	---uacggggagaaacacuug
                    *********************	9:::29	9--26	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:239.miRNA:1329	uuu---uacggggagaaacac
>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:239
	gggaaaccccggacggggaaauaaaaaggaaaccagggggguuuucucccccgggaaaacuccccccccucgggggccucucccucuguguuucgccaccccccgggccgccuuuuacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauuucuuucuuugaucucuuuugggggugg
	((((..((((.((.((((.........((...)).(((((((((((((....))))))))))))))))))).))))....))))...........((((((((.((((.......((.(((((((((....((((((((((((((((((..(((((....)))))..))))))))))))))))))....))))))))).))..........))))......(((..((..((((....))))..))..)))......))))))))

###########################################################################################################################

>Contig1493.751.1	is_MIRNA
	VAL:	1.27	MeanVal:	12.908005	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggccgccuuu---uacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccucc
            ++++-------|||++-+++++++++----++--++++++++++++++--+++++
            ++++----------++-+++++++++----++--++++++++++++++--+++++
    REV:    cccgcucccuguauauaccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
                          *********************	15:::35	12--32	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:240.miRNA:1330	uacggggagaaacacuuguuc
                     *********************	10:::30	10--27	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:240.miRNA:1331	uu---uacggggagaaacacu
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:240.miRNA:1332	-uacggggagaaacacuuguu
                           *********************	16:::36	13--33	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:240.miRNA:1333	acggggagaaacacuuguucc
                       *********************	12:::32	12--29	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:240.miRNA:1334	---uacggggagaaacacuug
                        *********************	13:::33	12--30	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:240.miRNA:1335	--uacggggagaaacacuugu
>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:240
	gggaaaccccggacggggaaauaaaaaggaaaccagggggguuuucucccccgggaaaacuccccccccucgggggccucucccucuguguuucgccaccccccgggccgccuuuuacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauuucuuucuuugaucucuuuugggggugg
	((((..((((.((.((((.........((...)).(((((((((((((....))))))))))))))))))).))))....))))...........((((((((.((((.......((.(((((((((....((..((((((((((((((..(((((....)))))..))))))))))))))..))....))))))))).))..........))))......(((..((..((((....))))..))..)))......))))))))

###########################################################################################################################

>Contig1493.751.2	is_MIRNA
	VAL:	1.31	MeanVal:	13.3791075	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggccgccuuu---uacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccucc
            ++++-------|||++-+++++++++----++--++++++++--++++--+++++
            ++++----------++-+++++++++----++--++++++++--++++--+++++
    REV:    cccgcucccuguauauaccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
                          *********************	15:::35	12--32	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1336	uacggggagaaacacuuguuc
                     *********************	10:::30	10--27	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1337	uu---uacggggagaaacacu
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1338	-uacggggagaaacacuuguu
                           *********************	16:::36	13--33	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1339	acggggagaaacacuuguucc
                       *********************	12:::32	12--29	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1340	---uacggggagaaacacuug
                        *********************	13:::33	12--30	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:241.miRNA:1341	--uacggggagaaacacuugu
>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:241
	gggaaaccccggacggggaaauaaaaaggaaaccagggggguuuucucccccgggaaaacuccccccccucgggggccucucccucuguguuucgccaccccccgggccgccuuuuacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauuucuuucuuugaucucuuuugggggugg
	((((..((((.((.((((.........((...)).(((((((((((((....))))))))))))))))))).))))....))))...........((((((((.((((.......((.(((((((((....((..((((((((..((((..(((((....)))))..))))..))))))))..))....))))))))).))..........))))......(((..((..((((....))))..))..)))......))))))))

###########################################################################################################################

>Contig1493.756.0	is_MIRNA
	VAL:	1.22	MeanVal:	12.1985948333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggccgccuuu---uacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccucc
            ++++-------|||++-+++++++++----++++++++++++++++++--+++++
            ++++----------++-+++++++++----++++++++++++++++++--+++++
    REV:    cccgcucccuguauauaccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
                          *********************	15:::35	12--32	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:242.miRNA:1342	uacggggagaaacacuuguuc
                     *********************	10:::30	10--27	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:242.miRNA:1343	uu---uacggggagaaacacu
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:242.miRNA:1344	-uacggggagaaacacuuguu
                           *********************	16:::36	13--33	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:242.miRNA:1345	acggggagaaacacuuguucc
                       *********************	12:::32	12--29	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:242.miRNA:1346	---uacggggagaaacacuug
                    *********************	9:::29	9--26	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:242.miRNA:1347	uuu---uacggggagaaacac
>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:242
	accccggacggggaaauaaaaaggaaaccagggggguuuucucccccgggaaaacuccccccccucgggggccucucccucuguguuucgccaccccccgggccgccuuuuacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauuucuuucuuugaucucuuuugggggugg
	.((((....))))..........((((((((((((((((((((....))))))))..(((((....))))).....))))))).))))).((((((((.((((.......((.(((((((((....((((((((((((((((((..(((((....)))))..))))))))))))))))))....))))))))).))..........))))......(((..((..((((....))))..))..)))......))))))))

###########################################################################################################################

>Contig1493.756.1	is_MIRNA
	VAL:	1.27	MeanVal:	12.908005	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggccgccuuu---uacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccucc
            ++++-------|||++-+++++++++----++--++++++++++++++--+++++
            ++++----------++-+++++++++----++--++++++++++++++--+++++
    REV:    cccgcucccuguauauaccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
                          *********************	15:::35	12--32	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:243.miRNA:1348	uacggggagaaacacuuguuc
                     *********************	10:::30	10--27	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:243.miRNA:1349	uu---uacggggagaaacacu
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:243.miRNA:1350	-uacggggagaaacacuuguu
                           *********************	16:::36	13--33	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:243.miRNA:1351	acggggagaaacacuuguucc
                       *********************	12:::32	12--29	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:243.miRNA:1352	---uacggggagaaacacuug
                        *********************	13:::33	12--30	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:243.miRNA:1353	--uacggggagaaacacuugu
>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:243
	accccggacggggaaauaaaaaggaaaccagggggguuuucucccccgggaaaacuccccccccucgggggccucucccucuguguuucgccaccccccgggccgccuuuuacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauuucuuucuuugaucucuuuugggggugg
	.((((....))))..........((((((((((((((((((((....))))))))..(((((....))))).....))))))).))))).((((((((.((((.......((.(((((((((....((..((((((((((((((..(((((....)))))..))))))))))))))..))....))))))))).))..........))))......(((..((..((((....))))..))..)))......))))))))

###########################################################################################################################

>Contig1493.756.2	is_MIRNA
	VAL:	1.31	MeanVal:	13.3791075	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggccgccuuu---uacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccucc
            ++++-------|||++-+++++++++----++--++++++++--++++--+++++
            ++++----------++-+++++++++----++--++++++++--++++--+++++
    REV:    cccgcucccuguauauaccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
                          *********************	15:::35	12--32	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:244.miRNA:1354	uacggggagaaacacuuguuc
                     *********************	10:::30	10--27	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:244.miRNA:1355	uu---uacggggagaaacacu
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:244.miRNA:1356	-uacggggagaaacacuuguu
                           *********************	16:::36	13--33	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:244.miRNA:1357	acggggagaaacacuuguucc
                       *********************	12:::32	12--29	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:244.miRNA:1358	---uacggggagaaacacuug
                        *********************	13:::33	12--30	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:244.miRNA:1359	--uacggggagaaacacuugu
>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:244
	accccggacggggaaauaaaaaggaaaccagggggguuuucucccccgggaaaacuccccccccucgggggccucucccucuguguuucgccaccccccgggccgccuuuuacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauuucuuucuuugaucucuuuugggggugg
	.((((....))))..........((((((((((((((((((((....))))))))..(((((....))))).....))))))).))))).((((((((.((((.......((.(((((((((....((..((((((((..((((..(((((....)))))..))))..))))))))..))....))))))))).))..........))))......(((..((..((((....))))..))..)))......))))))))

###########################################################################################################################

>Contig1493.773.0	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	10.000007	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccucc
            +++++++++----++++++++++++++++++--+++++
            +++++++++----++++++++++++++++++--+++++
    REV:    ccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:245.miRNA:1360	gagaaacacuuguuccccccc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:245.miRNA:1361	gggagaaacacuuguuccccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:245.miRNA:1362	ggagaaacacuuguucccccc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:245.miRNA:1363	agaaacacuuguucccccccu
>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:245
	aaaaaggaaaccagggggguuuucucccccgggaaaacuccccccccucgggggccucucccucuguguuucgccaccccccgggccgccuuuuacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauu
	.((((((......(((((((((((((....)))))))))))))...((((((((...........(((......)))))))))))...))))))..(((((((((....((((((((((((((((((..(((((....)))))..))))))))))))))))))....)))))))))....((((((((..(((.((....)).)))))).))))).

###########################################################################################################################

>Contig1493.773.1	is_MIRNA
	VAL:	3.36	MeanVal:	11.3459376666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccucc
            +++++++++----++--++++++++++++++--+++++
            +++++++++----++--++++++++++++++--+++++
    REV:    ccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:246.miRNA:1364	gagaaacacuuguuccccccc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:246.miRNA:1365	gggagaaacacuuguuccccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:246.miRNA:1366	ggagaaacacuuguucccccc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:246.miRNA:1367	agaaacacuuguucccccccu
>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:246
	aaaaaggaaaccagggggguuuucucccccgggaaaacuccccccccucgggggccucucccucuguguuucgccaccccccgggccgccuuuuacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauu
	.((((((......(((((((((((((....)))))))))))))...((((((((...........(((......)))))))))))...))))))..(((((((((....((..((((((((((((((..(((((....)))))..))))))))))))))..))....)))))))))....((((((((..(((.((....)).)))))).))))).

###########################################################################################################################

>Contig1493.773.2	is_MIRNA
	VAL:	3.52	MeanVal:	11.896672	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccucc
            +++++++++----++--++++++++--++++--+++++
            +++++++++----++--++++++++--++++--+++++
    REV:    ccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:247.miRNA:1368	gagaaacacuuguuccccccc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:247.miRNA:1369	gggagaaacacuuguuccccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:247.miRNA:1370	ggagaaacacuuguucccccc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:247.miRNA:1371	agaaacacuuguucccccccu
>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:247
	aaaaaggaaaccagggggguuuucucccccgggaaaacuccccccccucgggggccucucccucuguguuucgccaccccccgggccgccuuuuacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauu
	.((((((......(((((((((((((....)))))))))))))...((((((((...........(((......)))))))))))...))))))..(((((((((....((..((((((((..((((..(((((....)))))..))))..))))))))..))....)))))))))....((((((((..(((.((....)).)))))).))))).

###########################################################################################################################

>Contig1493.779.0	is_MIRNA
	VAL:	1.31	MeanVal:	13.3791075	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggccgccuuu---uacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccucc
            ++++-------|||++-+++++++++----++--++++++++--++++--+++++
            ++++----------++-+++++++++----++--++++++++--++++--+++++
    REV:    cccgcucccuguauauaccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
                          *********************	15:::35	12--32	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:248.miRNA:1372	uacggggagaaacacuuguuc
                     *********************	10:::30	10--27	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:248.miRNA:1373	uu---uacggggagaaacacu
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:248.miRNA:1374	-uacggggagaaacacuuguu
                           *********************	16:::36	13--33	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:248.miRNA:1375	acggggagaaacacuuguucc
                       *********************	12:::32	12--29	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:248.miRNA:1376	---uacggggagaaacacuug
                        *********************	13:::33	12--30	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:248.miRNA:1377	--uacggggagaaacacuugu
>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:248
	gaaaccagggggguuuucucccccgggaaaacuccccccccucgggggccucucccucuguguuucgccaccccccgggccgccuuuuacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauuucuuucuuugaucucuuuugggggugg
	((((((((((((((((((((....))))))))..(((((....))))).....))))))).))))).((((((((.((((.......((.(((((((((....((..((((((((..((((..(((((....)))))..))))..))))))))..))....))))))))).))..........))))......(((..((..((((....))))..))..)))......))))))))

###########################################################################################################################

>Contig1493.779.1	is_MIRNA
	VAL:	1.27	MeanVal:	12.908005	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggccgccuuu---uacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccucc
            ++++-------|||++-+++++++++----++--++++++++++++++--+++++
            ++++----------++-+++++++++----++--++++++++++++++--+++++
    REV:    cccgcucccuguauauaccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
                          *********************	15:::35	12--32	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:249.miRNA:1378	uacggggagaaacacuuguuc
                     *********************	10:::30	10--27	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:249.miRNA:1379	uu---uacggggagaaacacu
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:249.miRNA:1380	-uacggggagaaacacuuguu
                           *********************	16:::36	13--33	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:249.miRNA:1381	acggggagaaacacuuguucc
                       *********************	12:::32	12--29	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:249.miRNA:1382	---uacggggagaaacacuug
                        *********************	13:::33	12--30	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:249.miRNA:1383	--uacggggagaaacacuugu
>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:249
	gaaaccagggggguuuucucccccgggaaaacuccccccccucgggggccucucccucuguguuucgccaccccccgggccgccuuuuacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauuucuuucuuugaucucuuuugggggugg
	((((((((((((((((((((....))))))))..(((((....))))).....))))))).))))).((((((((.((((.......((.(((((((((....((..((((((((((((((..(((((....)))))..))))))))))))))..))....))))))))).))..........))))......(((..((..((((....))))..))..)))......))))))))

###########################################################################################################################

>Contig1493.779.2	is_MIRNA
	VAL:	1.22	MeanVal:	12.1985948333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggccgccuuu---uacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccucc
            ++++-------|||++-+++++++++----++++++++++++++++++--+++++
            ++++----------++-+++++++++----++++++++++++++++++--+++++
    REV:    cccgcucccuguauauaccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
                          *********************	15:::35	12--32	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:250.miRNA:1384	uacggggagaaacacuuguuc
                     *********************	10:::30	10--27	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:250.miRNA:1385	uu---uacggggagaaacacu
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:250.miRNA:1386	-uacggggagaaacacuuguu
                           *********************	16:::36	13--33	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:250.miRNA:1387	acggggagaaacacuuguucc
                       *********************	12:::32	12--29	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:250.miRNA:1388	---uacggggagaaacacuug
                    *********************	9:::29	9--26	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:250.miRNA:1389	uuu---uacggggagaaacac
>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:250
	gaaaccagggggguuuucucccccgggaaaacuccccccccucgggggccucucccucuguguuucgccaccccccgggccgccuuuuacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauuucuuucuuugaucucuuuugggggugg
	((((((((((((((((((((....))))))))..(((((....))))).....))))))).))))).((((((((.((((.......((.(((((((((....((((((((((((((((((..(((((....)))))..))))))))))))))))))....))))))))).))..........))))......(((..((..((((....))))..))..)))......))))))))

###########################################################################################################################

>Contig1493.785.0	is_MIRNA
	VAL:	1.31	MeanVal:	13.3791075	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggccgccuuu---uacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccucc
            ++++-------|||++-+++++++++----++--++++++++--++++--+++++
            ++++----------++-+++++++++----++--++++++++--++++--+++++
    REV:    cccgcucccuguauauaccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
                          *********************	15:::35	12--32	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:251.miRNA:1390	uacggggagaaacacuuguuc
                     *********************	10:::30	10--27	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:251.miRNA:1391	uu---uacggggagaaacacu
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:251.miRNA:1392	-uacggggagaaacacuuguu
                           *********************	16:::36	13--33	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:251.miRNA:1393	acggggagaaacacuuguucc
                       *********************	12:::32	12--29	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:251.miRNA:1394	---uacggggagaaacacuug
                        *********************	13:::33	12--30	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:251.miRNA:1395	--uacggggagaaacacuugu
>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:251
	agggggguuuucucccccgggaaaacuccccccccucgggggccucucccucuguguuucgccaccccccgggccgccuuuuacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauuucuuucuuugaucucuuuugggggugg
	.(((((((((((((....)))))))))))))......(((((.....))))).........((((((((.((((.......((.(((((((((....((..((((((((..((((..(((((....)))))..))))..))))))))..))....))))))))).))..........))))......(((..((..((((....))))..))..)))......))))))))

###########################################################################################################################

>Contig1493.785.1	is_MIRNA
	VAL:	1.27	MeanVal:	12.908005	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggccgccuuu---uacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccucc
            ++++-------|||++-+++++++++----++--++++++++++++++--+++++
            ++++----------++-+++++++++----++--++++++++++++++--+++++
    REV:    cccgcucccuguauauaccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
                          *********************	15:::35	12--32	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:252.miRNA:1396	uacggggagaaacacuuguuc
                     *********************	10:::30	10--27	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:252.miRNA:1397	uu---uacggggagaaacacu
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:252.miRNA:1398	-uacggggagaaacacuuguu
                           *********************	16:::36	13--33	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:252.miRNA:1399	acggggagaaacacuuguucc
                       *********************	12:::32	12--29	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:252.miRNA:1400	---uacggggagaaacacuug
                        *********************	13:::33	12--30	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:252.miRNA:1401	--uacggggagaaacacuugu
>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:252
	agggggguuuucucccccgggaaaacuccccccccucgggggccucucccucuguguuucgccaccccccgggccgccuuuuacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauuucuuucuuugaucucuuuugggggugg
	.(((((((((((((....)))))))))))))......(((((.....))))).........((((((((.((((.......((.(((((((((....((..((((((((((((((..(((((....)))))..))))))))))))))..))....))))))))).))..........))))......(((..((..((((....))))..))..)))......))))))))

###########################################################################################################################

>Contig1493.785.2	is_MIRNA
	VAL:	1.22	MeanVal:	12.1985948333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggccgccuuu---uacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccucc
            ++++-------|||++-+++++++++----++++++++++++++++++--+++++
            ++++----------++-+++++++++----++++++++++++++++++--+++++
    REV:    cccgcucccuguauauaccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
                          *********************	15:::35	12--32	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:253.miRNA:1402	uacggggagaaacacuuguuc
                     *********************	10:::30	10--27	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:253.miRNA:1403	uu---uacggggagaaacacu
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:253.miRNA:1404	-uacggggagaaacacuuguu
                           *********************	16:::36	13--33	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:253.miRNA:1405	acggggagaaacacuuguucc
                       *********************	12:::32	12--29	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:253.miRNA:1406	---uacggggagaaacacuug
                    *********************	9:::29	9--26	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:253.miRNA:1407	uuu---uacggggagaaacac
>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:253
	agggggguuuucucccccgggaaaacuccccccccucgggggccucucccucuguguuucgccaccccccgggccgccuuuuacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauuucuuucuuugaucucuuuugggggugg
	.(((((((((((((....)))))))))))))......(((((.....))))).........((((((((.((((.......((.(((((((((....((((((((((((((((((..(((((....)))))..))))))))))))))))))....))))))))).))..........))))......(((..((..((((....))))..))..)))......))))))))

###########################################################################################################################

>Contig1493.845.0	is_MIRNA
	VAL:	1.22	MeanVal:	12.1985948333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggccgccuuu---uacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccucc
            ++++-------|||++-+++++++++----++++++++++++++++++--+++++
            ++++----------++-+++++++++----++++++++++++++++++--+++++
    REV:    cccgcucccuguauauaccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
                          *********************	15:::35	12--32	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:254.miRNA:1408	uacggggagaaacacuuguuc
                     *********************	10:::30	10--27	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:254.miRNA:1409	uu---uacggggagaaacacu
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:254.miRNA:1410	-uacggggagaaacacuuguu
                           *********************	16:::36	13--33	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:254.miRNA:1411	acggggagaaacacuuguucc
                       *********************	12:::32	12--29	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:254.miRNA:1412	---uacggggagaaacacuug
                    *********************	9:::29	9--26	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:254.miRNA:1413	uuu---uacggggagaaacac
>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:254
	gccaccccccgggccgccuuuuacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauuucuuucuuugaucucuuuugggggugg
	.((((((((.((((.......((.(((((((((....((((((((((((((((((..(((((....)))))..))))))))))))))))))....))))))))).))..........))))......(((..((..((((....))))..))..)))......))))))))

###########################################################################################################################

>Contig1493.845.1	is_MIRNA
	VAL:	1.27	MeanVal:	12.908005	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggccgccuuu---uacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccucc
            ++++-------|||++-+++++++++----++--++++++++++++++--+++++
            ++++----------++-+++++++++----++--++++++++++++++--+++++
    REV:    cccgcucccuguauauaccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
                          *********************	15:::35	12--32	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:255.miRNA:1414	uacggggagaaacacuuguuc
                     *********************	10:::30	10--27	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:255.miRNA:1415	uu---uacggggagaaacacu
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:255.miRNA:1416	-uacggggagaaacacuuguu
                           *********************	16:::36	13--33	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:255.miRNA:1417	acggggagaaacacuuguucc
                       *********************	12:::32	12--29	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:255.miRNA:1418	---uacggggagaaacacuug
                        *********************	13:::33	12--30	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:255.miRNA:1419	--uacggggagaaacacuugu
>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:255
	gccaccccccgggccgccuuuuacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauuucuuucuuugaucucuuuugggggugg
	.((((((((.((((.......((.(((((((((....((..((((((((((((((..(((((....)))))..))))))))))))))..))....))))))))).))..........))))......(((..((..((((....))))..))..)))......))))))))

###########################################################################################################################

>Contig1493.845.2	is_MIRNA
	VAL:	1.31	MeanVal:	13.3791075	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggccgccuuu---uacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccucc
            ++++-------|||++-+++++++++----++--++++++++--++++--+++++
            ++++----------++-+++++++++----++--++++++++--++++--+++++
    REV:    cccgcucccuguauauaccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
                          *********************	15:::35	12--32	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:256.miRNA:1420	uacggggagaaacacuuguuc
                     *********************	10:::30	10--27	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:256.miRNA:1421	uu---uacggggagaaacacu
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:256.miRNA:1422	-uacggggagaaacacuuguu
                           *********************	16:::36	13--33	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:256.miRNA:1423	acggggagaaacacuuguucc
                       *********************	12:::32	12--29	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:256.miRNA:1424	---uacggggagaaacacuug
                        *********************	13:::33	12--30	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:256.miRNA:1425	--uacggggagaaacacuugu
>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:256
	gccaccccccgggccgccuuuuacggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauuucuuucuuugaucucuuuugggggugg
	.((((((((.((((.......((.(((((((((....((..((((((((..((((..(((((....)))))..))))..))))))))..))....))))))))).))..........))))......(((..((..((((....))))..))..)))......))))))))

###########################################################################################################################

>Contig1493.868.0	is_MIRNA
	VAL:	3.52	MeanVal:	11.896672	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccucc
            +++++++++----++--++++++++--++++--+++++
            +++++++++----++--++++++++--++++--+++++
    REV:    ccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:257.miRNA:1426	gagaaacacuuguuccccccc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:257.miRNA:1427	gggagaaacacuuguuccccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:257.miRNA:1428	ggagaaacacuuguucccccc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:257.miRNA:1429	agaaacacuuguucccccccu
>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:257
	cggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauuucuuucuuugaucucuuuugggggugg
	.(((((((((....((..((((((((..((((..(((((....)))))..))))..))))))))..))....)))))))))............((((((.....(((..((..((((....))))..))..))).......)))))).

###########################################################################################################################

>Contig1493.868.1	is_MIRNA
	VAL:	3.36	MeanVal:	11.3459376666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccucc
            +++++++++----++--++++++++++++++--+++++
            +++++++++----++--++++++++++++++--+++++
    REV:    ccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:258.miRNA:1430	gagaaacacuuguuccccccc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:258.miRNA:1431	gggagaaacacuuguuccccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:258.miRNA:1432	ggagaaacacuuguucccccc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:258.miRNA:1433	agaaacacuuguucccccccu
>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:258
	cggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauuucuuucuuugaucucuuuugggggugg
	.(((((((((....((..((((((((((((((..(((((....)))))..))))))))))))))..))....)))))))))............((((((.....(((..((..((((....))))..))..))).......)))))).

###########################################################################################################################

>Contig1493.868.2	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	10.000007	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccucc
            +++++++++----++++++++++++++++++--+++++
            +++++++++----++++++++++++++++++--+++++
    REV:    ccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:259.miRNA:1434	gagaaacacuuguuccccccc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:259.miRNA:1435	gggagaaacacuuguuccccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:259.miRNA:1436	ggagaaacacuuguucccccc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:259.miRNA:1437	agaaacacuuguucccccccu
>>Contig1493.Lu0910.pre-miRNA:259
	cggggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauuucuuucuuugaucucuuuugggggugg
	.(((((((((....((((((((((((((((((..(((((....)))))..))))))))))))))))))....)))))))))............((((((.....(((..((..((((....))))..))..))).......)))))).

###########################################################################################################################

>Contig1539.1001.0	is_MIRNA
	VAL:	18.38	MeanVal:	382.6608785	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acacugccgccgcugccaucaacaaaccucccauccccuucuccuccucaacauucuccuccaccgaucuguugcuucucucgcaacacu-----ucac--aacucuccc---cuuguuccuaga
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++-+++-++++++++|||||++++||++++--++-|||++++++++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++-+++-++++++++-----++++--++++--++----++++++++++++
    REV:    ugugacggcggcgacgguaguuguuuggaggguaggggaagaggaggaguuguaagaggagguggcuagacaaaaaaaagaacguugugaugaauagugacuugguugguuaagggcggggguuu
                                                                             *********************	66:::86	66--86	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:260.miRNA:1438	gaucuguugcuucucucgcaa
                                                                               *********************	68:::88	68--88	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:260.miRNA:1439	ucuguugcuucucucgcaaca
                                                                                 *********************	70:::90	70--90	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:260.miRNA:1440	uguugcuucucucgcaacacu
                                                                              *********************	67:::87	67--87	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:260.miRNA:1441	aucuguugcuucucucgcaac
                                                                                *********************	69:::89	69--89	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:260.miRNA:1442	cuguugcuucucucgcaacac
                                                                            *********************	65:::85	65--85	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:260.miRNA:1443	cgaucuguugcuucucucgca
>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:260
	acacugccgccgcugccaucaacaaaccucccauccccuucuccuccucaacauucuccuccaccgaucuguugcuucucucgcaacacuucacaacucuccccuuguuccuagacauagccggcaguccuagaacugguacggaugagacccgcagggagggggugugaaggagagauggcuguacgaaggaggaugcggcggcgguggcggagauggaugccauuguuucagaugaagaaauuugggggcgggaauugguugguucagugauaaguaguguugcaagaaaaaaaacagaucgguggaggagaauguugaggaggagaaggggaugggagguuuguugauggcagcggcggcagugugcacaacugcggcggugucgagcccggcgaugca
	(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..((.(((.((((((((((((((((..((.((((((((((((....((((...(((((....((.((((((......(((.......)))..................))))))..)).))))).)))).(((((((((........)))))))))..............))))))))))))....))..))))..)))).....)))))))).))).))..)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))(((...(((.(((........))))))...))).

###########################################################################################################################

>Contig1539.1001.1	is_MIRNA
	VAL:	18.23	MeanVal:	379.3721085	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acacugccgccgcugccaucaacaaaccucccauccccuucuccuccucaacauucuccuccaccgaucuguugcuucucucgcaacacu-----ucac--aacucuccc---cuuguuccuaga
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++-+++-++++++++|||||++++||++++--++-|||++++--++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++-+++-++++++++-----++++--++++--++----++++--++++++
    REV:    ugugacggcggcgacgguaguuguuuggaggguaggggaagaggaggaguuguaagaggagguggcuagacaaaaaaaagaacguugugaugaauagugacuugguugguuaagggcggggguuu
                                                                             *********************	66:::86	66--86	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:261.miRNA:1444	gaucuguugcuucucucgcaa
                                                                               *********************	68:::88	68--88	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:261.miRNA:1445	ucuguugcuucucucgcaaca
                                                                                 *********************	70:::90	70--90	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:261.miRNA:1446	uguugcuucucucgcaacacu
                                                                              *********************	67:::87	67--87	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:261.miRNA:1447	aucuguugcuucucucgcaac
                                                                                *********************	69:::89	69--89	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:261.miRNA:1448	cuguugcuucucucgcaacac
                                                                            *********************	65:::85	65--85	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:261.miRNA:1449	cgaucuguugcuucucucgca
>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:261
	acacugccgccgcugccaucaacaaaccucccauccccuucuccuccucaacauucuccuccaccgaucuguugcuucucucgcaacacuucacaacucuccccuuguuccuagacauagccggcaguccuagaacugguacggaugagacccgcagggagggggugugaaggagagauggcuguacgaaggaggaugcggcggcgguggcggagauggaugccauuguuucagaugaagaaauuugggggcgggaauugguugguucagugauaaguaguguugcaagaaaaaaaacagaucgguggaggagaauguugaggaggagaaggggaugggagguuuguugauggcagcggcggcagugugcacaacugcggcggugucgagcccggcgaugca
	(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..((.(((.((((((((((((((((..((.((((..((((((....((((...(((((....((.((((((......(((.......)))..................))))))..)).))))).)))).(((((((((........)))))))))..............))))))..))))....))..))))..)))).....)))))))).))).))..)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))(((...(((.(((........))))))...))).

###########################################################################################################################

>Contig1539.1001.2	is_MIRNA
	VAL:	18.38	MeanVal:	382.6608785	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acacugccgccgcugccaucaacaaaccucccauccccuucuccuccucaacauucuccuccaccgaucuguugcuucucucgcaacacu-----ucac--aacucuccc---cuuguuccuaga
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++-+++-++++++++|||||++++||++++--++-|||++++++++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++-+++-++++++++-----++++--++++--++----++++++++++++
    REV:    ugugacggcggcgacgguaguuguuuggaggguaggggaagaggaggaguuguaagaggagguggcuagacaaaaaaaagaacguugugaugaauagugacuugguugguuaagggcggggguuu
                                                                             *********************	66:::86	66--86	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:262.miRNA:1450	gaucuguugcuucucucgcaa
                                                                               *********************	68:::88	68--88	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:262.miRNA:1451	ucuguugcuucucucgcaaca
                                                                                 *********************	70:::90	70--90	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:262.miRNA:1452	uguugcuucucucgcaacacu
                                                                              *********************	67:::87	67--87	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:262.miRNA:1453	aucuguugcuucucucgcaac
                                                                                *********************	69:::89	69--89	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:262.miRNA:1454	cuguugcuucucucgcaacac
                                                                            *********************	65:::85	65--85	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:262.miRNA:1455	cgaucuguugcuucucucgca
>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:262
	acacugccgccgcugccaucaacaaaccucccauccccuucuccuccucaacauucuccuccaccgaucuguugcuucucucgcaacacuucacaacucuccccuuguuccuagacauagccggcaguccuagaacugguacggaugagacccgcagggagggggugugaaggagagauggcuguacgaaggaggaugcggcggcgguggcggagauggaugccauuguuucagaugaagaaauuugggggcgggaauugguugguucagugauaaguaguguugcaagaaaaaaaacagaucgguggaggagaauguugaggaggagaaggggaugggagguuuguugauggcagcggcggcagugugcacaacugcggcggugucgagcccggcgaugca
	(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..((.(((.((((((((((((((((..((.((((((((((((....(((.(((.((((....((.((((((......(((.......)))..................))))))..)).)))))))))).(((((((((........)))))))))..............))))))))))))....))..))))..)))).....)))))))).))).))..)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))(((...(((.(((........))))))...))).

###########################################################################################################################

>Contig1539.1015.0	is_MIRNA
	VAL:	18.32	MeanVal:	381.285007	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccaucaacaaaccucccauccccuucuccuccucaacauucuccuccaccgaucuguugcuucucucgcaacacu-----ucac--aacucuccc---cuuguuccuaga
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++-+++-++++++++|||||++++||++++--++-|||++++++++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++-+++-++++++++-----++++--++++--++----++++++++++++
    REV:    cgguaguuguuuggaggguaggggaagaggaggaguuguaagaggagguggcuagacaaaaaaaagaacguugugaugaauagugacuugguugguuaagggcggggguuu
                                                               *********************	52:::72	52--72	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:263.miRNA:1456	gaucuguugcuucucucgcaa
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:263.miRNA:1457	ucuguugcuucucucgcaaca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:263.miRNA:1458	uguugcuucucucgcaacacu
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:263.miRNA:1459	aucuguugcuucucucgcaac
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:263.miRNA:1460	cuguugcuucucucgcaacac
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:263.miRNA:1461	cgaucuguugcuucucucgca
>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:263
	gccaucaacaaaccucccauccccuucuccuccucaacauucuccuccaccgaucuguugcuucucucgcaacacuucacaacucuccccuuguuccuagacauagccggcaguccuagaacugguacggaugagacccgcagggagggggugugaaggagagauggcuguacgaaggaggaugcggcggcgguggcggagauggaugccauuguuucagaugaagaaauuugggggcgggaauugguugguucagugauaaguaguguugcaagaaaaaaaacagaucgguggaggagaauguugaggaggagaaggggaugggagguuuguugauggcagcggcggcagugugcacaacugcggcggugucgagcccggcgaugca
	(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..((.(((.((((((((((((((((..((.((((((((((((....((((...(((((....((.((((((......(((.......)))..................))))))..)).))))).)))).(((((((((........)))))))))..............))))))))))))....))..))))..)))).....)))))))).))).))..))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).((.((.(((((.......))))).))..(((((....)))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig1539.1015.1	is_MIRNA
	VAL:	18.15	MeanVal:	377.696501	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccaucaacaaaccucccauccccuucuccuccucaacauucuccuccaccgaucuguugcuucucucgcaacacu-----ucac--aacucuccc---cuuguuccuaga
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++-+++-++++++++|||||++++||++++--++-|||++++--++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++-+++-++++++++-----++++--++++--++----++++--++++++
    REV:    cgguaguuguuuggaggguaggggaagaggaggaguuguaagaggagguggcuagacaaaaaaaagaacguugugaugaauagugacuugguugguuaagggcggggguuu
                                                               *********************	52:::72	52--72	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:264.miRNA:1462	gaucuguugcuucucucgcaa
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:264.miRNA:1463	ucuguugcuucucucgcaaca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:264.miRNA:1464	uguugcuucucucgcaacacu
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:264.miRNA:1465	aucuguugcuucucucgcaac
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:264.miRNA:1466	cuguugcuucucucgcaacac
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:264.miRNA:1467	cgaucuguugcuucucucgca
>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:264
	gccaucaacaaaccucccauccccuucuccuccucaacauucuccuccaccgaucuguugcuucucucgcaacacuucacaacucuccccuuguuccuagacauagccggcaguccuagaacugguacggaugagacccgcagggagggggugugaaggagagauggcuguacgaaggaggaugcggcggcgguggcggagauggaugccauuguuucagaugaagaaauuugggggcgggaauugguugguucagugauaaguaguguugcaagaaaaaaaacagaucgguggaggagaauguugaggaggagaaggggaugggagguuuguugauggcagcggcggcagugugcacaacugcggcggugucgagcccggcgaugca
	(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..((.(((.((((((((((((((((..((.((((..((((((....((((...(((((....((.((((((......(((.......)))..................))))))..)).))))).)))).(((((((((........)))))))))..............))))))..))))....))..))))..)))).....)))))))).))).))..))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).((.((.(((((.......))))).))..(((((....)))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig1539.1015.2	is_MIRNA
	VAL:	18.32	MeanVal:	381.285007	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccaucaacaaaccucccauccccuucuccuccucaacauucuccuccaccgaucuguugcuucucucgcaacacu-----ucac--aacucuccc---cuuguuccuaga
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++-+++-++++++++|||||++++||++++--++-|||++++++++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++-+++-++++++++-----++++--++++--++----++++++++++++
    REV:    cgguaguuguuuggaggguaggggaagaggaggaguuguaagaggagguggcuagacaaaaaaaagaacguugugaugaauagugacuugguugguuaagggcggggguuu
                                                               *********************	52:::72	52--72	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:265.miRNA:1468	gaucuguugcuucucucgcaa
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:265.miRNA:1469	ucuguugcuucucucgcaaca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:265.miRNA:1470	uguugcuucucucgcaacacu
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:265.miRNA:1471	aucuguugcuucucucgcaac
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:265.miRNA:1472	cuguugcuucucucgcaacac
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:265.miRNA:1473	cgaucuguugcuucucucgca
>>Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:265
	gccaucaacaaaccucccauccccuucuccuccucaacauucuccuccaccgaucuguugcuucucucgcaacacuucacaacucuccccuuguuccuagacauagccggcaguccuagaacugguacggaugagacccgcagggagggggugugaaggagagauggcuguacgaaggaggaugcggcggcgguggcggagauggaugccauuguuucagaugaagaaauuugggggcgggaauugguugguucagugauaaguaguguugcaagaaaaaaaacagaucgguggaggagaauguugaggaggagaaggggaugggagguuuguugauggcagcggcggcagugugcacaacugcggcggugucgagcccggcgaugca
	(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..((.(((.((((((((((((((((..((.((((((((((((....(((.(((.((((....((.((((((......(((.......)))..................))))))..)).)))))))))).(((((((((........)))))))))..............))))))))))))....))..))))..)))).....)))))))).))).))..))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).((.((.(((((.......))))).))..(((((....)))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig1733.889.0	is_MIRNA
	VAL:	73.00	MeanVal:	1016.887214	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccugccgcuaaugggcauugcucagc-ucgugc
            ++++++++-+++--++--++++--++-|++++++
            ++++++++-+++--++--++++--++--++++++
    REV:    ggggcggcaguuguucucaacgcaucauagcacg
                    *********************	9:::29	9--28	>>Contig1733.Lu0910.pre-miRNA:266.miRNA:1474	cuaaugggcauugcucagc-u
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig1733.Lu0910.pre-miRNA:266.miRNA:1475	cgcuaaugggcauugcucagc
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig1733.Lu0910.pre-miRNA:266.miRNA:1476	gcuaaugggcauugcucagc-
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig1733.Lu0910.pre-miRNA:266.miRNA:1477	aaugggcauugcucagc-ucg
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig1733.Lu0910.pre-miRNA:266.miRNA:1478	augggcauugcucagc-ucgu
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig1733.Lu0910.pre-miRNA:266.miRNA:1479	gggcauugcucagc-ucgugc
>>Contig1733.Lu0910.pre-miRNA:266
	acaugcugauuacucggcgugcaaucaucccugccgcuaaugggcauugcucagcucgugcucuugcacgauacuacgcaacucuuguugacggcggggu
	.((((((((....)))))))).......((((((((.(((..((..((((..((.((((((....))))))..))..))))..))..))).)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig1733.916.0	is_MIRNA
	VAL:	73.00	MeanVal:	1016.887214	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccugccgcuaaugggcauugcucagc-ucgugc
            ++++++++-+++--++--++++--++-|++++++
            ++++++++-+++--++--++++--++--++++++
    REV:    ggggcggcaguuguucucaacgcaucauagcacg
                    *********************	9:::29	9--28	>>Contig1733.Lu0910.pre-miRNA:267.miRNA:1480	cuaaugggcauugcucagc-u
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig1733.Lu0910.pre-miRNA:267.miRNA:1481	cgcuaaugggcauugcucagc
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig1733.Lu0910.pre-miRNA:267.miRNA:1482	gcuaaugggcauugcucagc-
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig1733.Lu0910.pre-miRNA:267.miRNA:1483	aaugggcauugcucagc-ucg
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig1733.Lu0910.pre-miRNA:267.miRNA:1484	augggcauugcucagc-ucgu
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig1733.Lu0910.pre-miRNA:267.miRNA:1485	gggcauugcucagc-ucgugc
>>Contig1733.Lu0910.pre-miRNA:267
	ucccugccgcuaaugggcauugcucagcucgugcucuugcacgauacuacgcaacucuuguugacggcggggu
	.((((((((.(((..((..((((..((.((((((....))))))..))..))))..))..))).)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig1742.223.0	is_MIRNA
	VAL:	2.18	MeanVal:	9.39010816666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agugcuugcauauaucccgaguu-uaagcaacuggagacaaacgugagc
            ++++++++++++--+++---+++|+++++--++--++++---+++++++
            ++++++++++++--+++---+++-+++++--++--++++|||+++++++
    REV:    ucacgaacguguugaggagacaacguucgaagaggucug---gcauucg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig1742.Lu0910.pre-miRNA:268.miRNA:1486	ugcuugcauauaucccgaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1742.Lu0910.pre-miRNA:268.miRNA:1487	gugcuugcauauaucccgagu
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig1742.Lu0910.pre-miRNA:268.miRNA:1488	ugcauauaucccgaguu-uaa
>>Contig1742.Lu0910.pre-miRNA:268
	accaugaucagcuucaacaugcucgaagccucccggaucaauggugucaagagguucuuuuaugccucgagugcuugcauauaucccgaguuuaagcaacuggagacaaacgugagcuuaaaggaagcugaugcuuggccagcagagccacaagaugcuuacggucuggagaagcuugcaacagaggaguugugcaagcacuacaccaaggacuucgggaucgaaugucgugucggaagguuccacaacaucuaugguccuuucggaacaugga
	.(((((.((.(((((.........))))).(((((((((..((((((...(((((........))))).((((((((((((..(((...((((((((..((..((((...(((((((.......((((....))))(((.......))).......)))))))))))..))..))))).)))...)))..))))))))))))))))))..)).)))))))..))........((((((((..(((.........))).))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>Contig1742.223.1	is_MIRNA
	VAL:	2.18	MeanVal:	9.39010816666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agugcuugcauauaucccgaguu-uaagcaacuggagacaaacgugagc
            ++++++++++++--+++---+++|+++++--++--++++---+++++++
            ++++++++++++--+++---+++-+++++--++--++++|||+++++++
    REV:    ucacgaacguguugaggagacaacguucgaagaggucug---gcauucg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig1742.Lu0910.pre-miRNA:269.miRNA:1489	ugcuugcauauaucccgaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1742.Lu0910.pre-miRNA:269.miRNA:1490	gugcuugcauauaucccgagu
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig1742.Lu0910.pre-miRNA:269.miRNA:1491	ugcauauaucccgaguu-uaa
>>Contig1742.Lu0910.pre-miRNA:269
	accaugaucagcuucaacaugcucgaagccucccggaucaauggugucaagagguucuuuuaugccucgagugcuugcauauaucccgaguuuaagcaacuggagacaaacgugagcuuaaaggaagcugaugcuuggccagcagagccacaagaugcuuacggucuggagaagcuugcaacagaggaguugugcaagcacuacaccaaggacuucgggaucgaaugucgugucggaagguuccacaacaucuaugguccuuucggaacaugga
	.(((((.((.......(((((.((((....(((((((((..((((((...(((((........))))).((((((((((((..(((...((((((((..((..((((...(((((((.......((((....))))(((.......))).......)))))))))))..))..))))).)))...)))..))))))))))))))))))..)).)))))))))))....)))))(((((((..(((.........))).))))))))).))))).

###########################################################################################################################

>Contig1742.238.0	is_MIRNA
	VAL:	2.18	MeanVal:	9.39010816666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agugcuugcauauaucccgaguu-uaagcaacuggagacaaacgugagc
            ++++++++++++--+++---+++|+++++--++--++++---+++++++
            ++++++++++++--+++---+++-+++++--++--++++|||+++++++
    REV:    ucacgaacguguugaggagacaacguucgaagaggucug---gcauucg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig1742.Lu0910.pre-miRNA:270.miRNA:1492	ugcuugcauauaucccgaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1742.Lu0910.pre-miRNA:270.miRNA:1493	gugcuugcauauaucccgagu
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig1742.Lu0910.pre-miRNA:270.miRNA:1494	ugcauauaucccgaguu-uaa
>>Contig1742.Lu0910.pre-miRNA:270
	aacaugcucgaagccucccggaucaauggugucaagagguucuuuuaugccucgagugcuugcauauaucccgaguuuaagcaacuggagacaaacgugagcuuaaaggaagcugaugcuuggccagcagagccacaagaugcuuacggucuggagaagcuugcaacagaggaguugugcaagcacuacaccaaggacuucgggaucgaaugucgugucggaagguuccacaacaucuaugguccuuucggaacaugg
	.((((..((((....(((((((((..((((((...(((((........))))).((((((((((((..(((...((((((((..((..((((...(((((((.......((((....))))(((.......))).......)))))))))))..))..))))).)))...)))..))))))))))))))))))..)).)))))))))))))))((((((((((((..(((.........))).)))))))..))))).

###########################################################################################################################

>Contig1742.244.0	is_MIRNA
	VAL:	2.18	MeanVal:	9.39010816666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agugcuugcauauaucccgaguu-uaagcaacuggagacaaacgugagc
            ++++++++++++--+++---+++|+++++--++--++++---+++++++
            ++++++++++++--+++---+++-+++++--++--++++|||+++++++
    REV:    ucacgaacguguugaggagacaacguucgaagaggucug---gcauucg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig1742.Lu0910.pre-miRNA:271.miRNA:1495	ugcuugcauauaucccgaguu
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1742.Lu0910.pre-miRNA:271.miRNA:1496	gugcuugcauauaucccgagu
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig1742.Lu0910.pre-miRNA:271.miRNA:1497	ugcauauaucccgaguu-uaa
>>Contig1742.Lu0910.pre-miRNA:271
	cucgaagccucccggaucaauggugucaagagguucuuuuaugccucgagugcuugcauauaucccgaguuuaagcaacuggagacaaacgugagcuuaaaggaagcugaugcuuggccagcagagccacaagaugcuuacggucuggagaagcuugcaacagaggaguugugcaagcacuacaccaaggacuucgggaucgaaugucgugucggaagguuccacaacaucuaugguccuuucggaacaugga
	.((((....(((((((((..((((((...(((((........))))).((((((((((((..(((...((((((((..((..((((...(((((((.......((((....))))(((.......))).......)))))))))))..))..))))).)))...)))..))))))))))))))))))..)).)))))))))))...(((((((((((((..(((.........))).)))))))..)))))).

###########################################################################################################################

>Contig1763.398.0	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	6.123579	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucgagacgccagaa----uuccuuugucca--ccacacaucca
            +++++++++---+++-||||+++++---++++||+++--++++++
            +++++++++--|+++-----+++++---++++--+++--++++++
    REV:    caaguuuuggu-ucuaggagaaggauaaggguuagguucguaggu
                                    *********************	25:::45	21--39	>>Contig1763.Lu0910.pre-miRNA:272.miRNA:1498	uuugucca--ccacacaucca
                                 *********************	22:::42	18--36	>>Contig1763.Lu0910.pre-miRNA:272.miRNA:1499	uccuuugucca--ccacacau
                                *********************	21:::41	17--35	>>Contig1763.Lu0910.pre-miRNA:272.miRNA:1500	uuccuuugucca--ccacaca
                                   *********************	24:::44	20--38	>>Contig1763.Lu0910.pre-miRNA:272.miRNA:1501	cuuugucca--ccacacaucc
                                  *********************	23:::43	19--37	>>Contig1763.Lu0910.pre-miRNA:272.miRNA:1502	ccuuugucca--ccacacauc
>>Contig1763.Lu0910.pre-miRNA:272
	guucgagacgccagaauuccuuuguccaccacacauccacagauggaugcuuggauugggaauaggaagaggaucuugguuuugaaca
	(((((((((...(((.(((((...(((((((..((((((....))))))..)))..))))...))))).....)))..))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig1764.1437.0	is_MIRNA
	VAL:	5.29	MeanVal:	30.8525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggcuuuggaaggcugagagaguuuaagaaugaguuu
            ++++-++++++++++--+++++---+++-++++++++
            ++++|++++++++++-|+++++-||+++|++++++++
    REV:    uccg-aauuuuccgaa-cucucc--uuc-uauucgaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig1764.Lu0910.pre-miRNA:273.miRNA:1503	aaggcugagagaguuuaagaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig1764.Lu0910.pre-miRNA:273.miRNA:1504	aggcugagagaguuuaagaau
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig1764.Lu0910.pre-miRNA:273.miRNA:1505	agagaguuuaagaaugaguuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig1764.Lu0910.pre-miRNA:273.miRNA:1506	uggaaggcugagagaguuuaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig1764.Lu0910.pre-miRNA:273.miRNA:1507	gcugagagaguuuaagaauga
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig1764.Lu0910.pre-miRNA:273.miRNA:1508	cugagagaguuuaagaaugag
>>Contig1764.Lu0910.pre-miRNA:273
	caggcuuuggaaggcugagagaguuuaagaaugaguuucucaaccaaaagcuuaucuuccucucaagccuuuuaagccuc
	.((((.((((((((((..(((((...(((.((((((((.........))))))))))).))))).)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig1812.818.0	is_MIRNA
	VAL:	2.24	MeanVal:	4.44564166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucggaaaaaacuggu-cccccccuuuuucucc
            +++--+++++++++-+++|++++++++++++++++
            +++--+++++++++|+++-++++++++++++++++
    REV:    aaauuucuuuuuug-ucgcgggggggggaaggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:274.miRNA:1509	uuucggaaaaaacuggu-ccc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:274.miRNA:1510	uucggaaaaaacuggu-cccc
>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:274
	aggccaaaggggggaaaaccccgggggaaaauuaaaaaacccagggguuuucccccgggaagccccccccgggggcccuucugguccccaacccggccgcuuuucggaaaaaacuggucccccccuuuuucuccucuucugggggaagggggggggcgcuguuuuuucuuuaaaa
	.((((...((((((.....(((((((((........(((((....))))))))))))))...))))))..(((((((.....))))))).....))))..(((..(((((((((.(((((((((((((((((((......)))))))))))))))).))))))))))))..))).

###########################################################################################################################

>Contig1812.836.0	is_MIRNA
	VAL:	2.24	MeanVal:	4.44564166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucggaaaaaacuggu-cccccccuuuuucucc
            +++--+++++++++-+++|++++++++++++++++
            +++--+++++++++|+++-++++++++++++++++
    REV:    aaauuucuuuuuug-ucgcgggggggggaaggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:275.miRNA:1511	uuucggaaaaaacuggu-ccc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:275.miRNA:1512	uucggaaaaaacuggu-cccc
>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:275
	ccccgggggaaaauuaaaaaacccagggguuuucccccgggaagccccccccgggggcccuucugguccccaacccggccgcuuuucggaaaaaacuggucccccccuuuuucuccucuucugggggaagggggggggcgcuguuuuuucuuuaaaa
	.(((((((((........(((((....))))))))))))))..(((......(((((((.....))))))).....)))...(((..(((((((((.(((((((((((((((((((......)))))))))))))))).))))))))))))..))).

###########################################################################################################################

>Contig1812.855.0	is_MIRNA
	VAL:	2.24	MeanVal:	4.44564166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucggaaaaaacuggu-cccccccuuuuucucc
            +++--+++++++++-+++|++++++++++++++++
            +++--+++++++++|+++-++++++++++++++++
    REV:    aaauuucuuuuuug-ucgcgggggggggaaggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:276.miRNA:1513	uuucggaaaaaacuggu-ccc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:276.miRNA:1514	uucggaaaaaacuggu-cccc
>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:276
	aacccagggguuuucccccgggaagccccccccgggggcccuucugguccccaacccggccgcuuuucggaaaaaacuggucccccccuuuuucuccucuucugggggaagggggggggcgcuguuuuuucuuuaaaaauacaccccgccuuguagagggauauuuuacuuauuuuuuggggggggagggggggguggugcuccuuggug
	.(((.((((((..(((....))).((((((((((((((((.....)))))))...........(((..(((((((((.(((((((((((((((((((......)))))))))))))))).))))))))))))..)))......((((.(((....((((((((.......))))))))))).)))).)))))))))...)))))).))).

###########################################################################################################################

>Contig1812.855.1	is_MIRNA
	VAL:	2.24	MeanVal:	4.44564166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucggaaaaaacuggu-cccccccuuuuucucc
            +++--+++++++++-+++|++++++++++++++++
            +++--+++++++++|+++-++++++++++++++++
    REV:    aaauuucuuuuuug-ucgcgggggggggaaggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:277.miRNA:1515	uuucggaaaaaacuggu-ccc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:277.miRNA:1516	uucggaaaaaacuggu-cccc
>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:277
	aacccagggguuuucccccgggaagccccccccgggggcccuucugguccccaacccggccgcuuuucggaaaaaacuggucccccccuuuuucuccucuucugggggaagggggggggcgcuguuuuuucuuuaaaaauacaccccgccuuguagagggauauuuuacuuauuuuuuggggggggagggggggguggugcuccuuggug
	.(((.((((((..(((....))).((((((((((((((((.....)))))))...........(((..(((((((((.(((((((((((((((((((......)))))))))))))))).))))))))))))..)))......((((.(((....((..((((.......))))..))))).)))).)))))))))...)))))).))).

###########################################################################################################################

>Contig1812.857.0	is_MIRNA
	VAL:	2.24	MeanVal:	4.44564166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucggaaaaaacuggu-cccccccuuuuucucc
            +++--+++++++++-+++|++++++++++++++++
            +++--+++++++++|+++-++++++++++++++++
    REV:    aaauuucuuuuuug-ucgcgggggggggaaggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:278.miRNA:1517	uuucggaaaaaacuggu-ccc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:278.miRNA:1518	uucggaaaaaacuggu-cccc
>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:278
	cccagggguuuucccccgggaagccccccccgggggcccuucugguccccaacccggccgcuuuucggaaaaaacuggucccccccuuuuucuccucuucugggggaagggggggggcgcuguuuuuucuuuaaaa
	.((.((((((((((...))))))))))....(((((((.....))))))).....))....(((..(((((((((.(((((((((((((((((((......)))))))))))))))).))))))))))))..))).

###########################################################################################################################

>Contig1812.860.0	is_MIRNA
	VAL:	2.24	MeanVal:	4.44564166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucggaaaaaacuggu-cccccccuuuuucucc
            +++--+++++++++-+++|++++++++++++++++
            +++--+++++++++|+++-++++++++++++++++
    REV:    aaauuucuuuuuug-ucgcgggggggggaaggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:279.miRNA:1519	uuucggaaaaaacuggu-ccc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:279.miRNA:1520	uucggaaaaaacuggu-cccc
>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:279
	agggguuuucccccgggaagccccccccgggggcccuucugguccccaacccggccgcuuuucggaaaaaacuggucccccccuuuuucuccucuucugggggaagggggggggcgcuguuuuuucuuuaaaaauacaccccgccuuguagagggauauuuuacuuauuuuuuggggggggagggggggguggugcuccuu
	.((((....)))).(((.(((((((((((((((((.....)))))))..(((......(((..(((((((((.(((((((((((((((((((......)))))))))))))))).))))))))))))..)))......((((.(((....((((((((.......))))))))))).)))).)))))))).)).)))))).

###########################################################################################################################

>Contig1812.860.1	is_MIRNA
	VAL:	2.24	MeanVal:	4.44564166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucggaaaaaacuggu-cccccccuuuuucucc
            +++--+++++++++-+++|++++++++++++++++
            +++--+++++++++|+++-++++++++++++++++
    REV:    aaauuucuuuuuug-ucgcgggggggggaaggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:280.miRNA:1521	uuucggaaaaaacuggu-ccc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:280.miRNA:1522	uucggaaaaaacuggu-cccc
>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:280
	agggguuuucccccgggaagccccccccgggggcccuucugguccccaacccggccgcuuuucggaaaaaacuggucccccccuuuuucuccucuucugggggaagggggggggcgcuguuuuuucuuuaaaaauacaccccgccuuguagagggauauuuuacuuauuuuuuggggggggagggggggguggugcuccuu
	.((((....)))).((((.((((((((.(((((((.....)))))))..(((......(((..(((((((((.(((((((((((((((((((......)))))))))))))))).))))))))))))..)))......((((.(((....((((((((.......))))))))))).)))).)))))))).)))..)))).

###########################################################################################################################

>Contig1812.860.2	is_MIRNA
	VAL:	2.24	MeanVal:	4.44564166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucggaaaaaacuggu-cccccccuuuuucucc
            +++--+++++++++-+++|++++++++++++++++
            +++--+++++++++|+++-++++++++++++++++
    REV:    aaauuucuuuuuug-ucgcgggggggggaaggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:281.miRNA:1523	uuucggaaaaaacuggu-ccc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:281.miRNA:1524	uucggaaaaaacuggu-cccc
>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:281
	agggguuuucccccgggaagccccccccgggggcccuucugguccccaacccggccgcuuuucggaaaaaacuggucccccccuuuuucuccucuucugggggaagggggggggcgcuguuuuuucuuuaaaaauacaccccgccuuguagagggauauuuuacuuauuuuuuggggggggagggggggguggugcuccuu
	.((((....)))).(((.(((((((((((((((((.....)))))))..(((......(((..(((((((((.(((((((((((((((((((......)))))))))))))))).))))))))))))..)))......((((.(((....((..((((.......))))..))))).)))).)))))))).)).)))))).

###########################################################################################################################

>Contig1812.868.0	is_MIRNA
	VAL:	2.24	MeanVal:	4.44564166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucggaaaaaacuggu-cccccccuuuuucucc
            +++--+++++++++-+++|++++++++++++++++
            +++--+++++++++|+++-++++++++++++++++
    REV:    aaauuucuuuuuug-ucgcgggggggggaaggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:282.miRNA:1525	uuucggaaaaaacuggu-ccc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:282.miRNA:1526	uucggaaaaaacuggu-cccc
>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:282
	ucccccgggaagccccccccgggggcccuucugguccccaacccggccgcuuuucggaaaaaacuggucccccccuuuuucuccucuucugggggaagggggggggcgcuguuuuuucuuuaaaa
	.((((((((........)))))))).......((((........))))..(((..(((((((((.(((((((((((((((((((......)))))))))))))))).))))))))))))..))).

###########################################################################################################################

>Contig1812.871.0	is_MIRNA
	VAL:	2.24	MeanVal:	4.44564166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucggaaaaaacuggu-cccccccuuuuucucc
            +++--+++++++++-+++|++++++++++++++++
            +++--+++++++++|+++-++++++++++++++++
    REV:    aaauuucuuuuuug-ucgcgggggggggaaggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:283.miRNA:1527	uuucggaaaaaacuggu-ccc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:283.miRNA:1528	uucggaaaaaacuggu-cccc
>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:283
	cccgggaagccccccccgggggcccuucugguccccaacccggccgcuuuucggaaaaaacuggucccccccuuuuucuccucuucugggggaagggggggggcgcuguuuuuucuuuaaaaauacaccccgccuuguagagggauauuuuacuuauuuuuuggggggggagggggggguggugcuccuuggu
	.(((((.(((((((((((((((((.....)))))))..(((......(((..(((((((((.(((((((((((((((((((......)))))))))))))))).))))))))))))..)))......((((.(((....((((((((.......))))))))))).)))).)))))))).)).))).))))).

###########################################################################################################################

>Contig1812.871.1	is_MIRNA
	VAL:	2.24	MeanVal:	4.44564166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucggaaaaaacuggu-cccccccuuuuucucc
            +++--+++++++++-+++|++++++++++++++++
            +++--+++++++++|+++-++++++++++++++++
    REV:    aaauuucuuuuuug-ucgcgggggggggaaggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:284.miRNA:1529	uuucggaaaaaacuggu-ccc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:284.miRNA:1530	uucggaaaaaacuggu-cccc
>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:284
	cccgggaagccccccccgggggcccuucugguccccaacccggccgcuuuucggaaaaaacuggucccccccuuuuucuccucuucugggggaagggggggggcgcuguuuuuucuuuaaaaauacaccccgccuuguagagggauauuuuacuuauuuuuuggggggggagggggggguggugcuccuuggu
	.(((((.(((((((((((((((((.....)))))))..(((......(((..(((((((((.(((((((((((((((((((......)))))))))))))))).))))))))))))..)))......((((.(((....((..((((.......))))..))))).)))).)))))))).)).))).))))).

###########################################################################################################################

>Contig1812.878.0	is_MIRNA
	VAL:	2.24	MeanVal:	4.44564166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucggaaaaaacuggu-cccccccuuuuucucc
            +++--+++++++++-+++|++++++++++++++++
            +++--+++++++++|+++-++++++++++++++++
    REV:    aaauuucuuuuuug-ucgcgggggggggaaggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:285.miRNA:1531	uuucggaaaaaacuggu-ccc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:285.miRNA:1532	uucggaaaaaacuggu-cccc
>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:285
	agccccccccgggggcccuucugguccccaacccggccgcuuuucggaaaaaacuggucccccccuuuuucuccucuucugggggaagggggggggcgcuguuuuuucuuuaaaa
	.(((......(((((((.....))))))).....)))...(((..(((((((((.(((((((((((((((((((......)))))))))))))))).))))))))))))..))).

###########################################################################################################################

>Contig1812.887.0	is_MIRNA
	VAL:	2.24	MeanVal:	4.44564166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucggaaaaaacuggu-cccccccuuuuucucc
            +++--+++++++++-+++|++++++++++++++++
            +++--+++++++++|+++-++++++++++++++++
    REV:    aaauuucuuuuuug-ucgcgggggggggaaggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:286.miRNA:1533	uuucggaaaaaacuggu-ccc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:286.miRNA:1534	uucggaaaaaacuggu-cccc
>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:286
	cgggggcccuucugguccccaacccggccgcuuuucggaaaaaacuggucccccccuuuuucuccucuucugggggaagggggggggcgcuguuuuuucuuuaaaa
	.(((((((.....)))))))...........(((..(((((((((.(((((((((((((((((((......)))))))))))))))).))))))))))))..))).

###########################################################################################################################

>Contig1812.917.0	is_MIRNA
	VAL:	2.24	MeanVal:	4.44564166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucggaaaaaacuggu-cccccccuuuuucucc
            +++--+++++++++-+++|++++++++++++++++
            +++--+++++++++|+++-++++++++++++++++
    REV:    aaauuucuuuuuug-ucgcgggggggggaaggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:287.miRNA:1535	uuucggaaaaaacuggu-ccc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:287.miRNA:1536	uucggaaaaaacuggu-cccc
>>Contig1812.Lu0910.pre-miRNA:287
	cuuuucggaaaaaacuggucccccccuuuuucuccucuucugggggaagggggggggcgcuguuuuuucuuuaaaa
	.(((..(((((((((.(((((((((((((((((((......)))))))))))))))).))))))))))))..))).

###########################################################################################################################

>Contig1813.702.0	is_MIRNA
	VAL:	1.24	MeanVal:	8.22769666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guagguguuuguuugaucac-ucgc-auuauuuguaaauguuugccgaua
            ++-+++++++++------++|++++|++++-++++--------+++++++
            ++|+++++++++------++-++++-++++-++++||||||||+++++++
    REV:    ca-ccacagacauuuaaaugcggcgauaauugaca--------uggcugu
                      *********************	11:::31	11--29	>>Contig1813.Lu0910.pre-miRNA:288.miRNA:1537	guuugaucac-ucgc-auuau
                     *********************	10:::30	10--28	>>Contig1813.Lu0910.pre-miRNA:288.miRNA:1538	uguuugaucac-ucgc-auua
                        *********************	13:::33	13--31	>>Contig1813.Lu0910.pre-miRNA:288.miRNA:1539	uugaucac-ucgc-auuauuu
                       *********************	12:::32	12--30	>>Contig1813.Lu0910.pre-miRNA:288.miRNA:1540	uuugaucac-ucgc-auuauu
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig1813.Lu0910.pre-miRNA:288.miRNA:1541	gguguuuguuugaucac-ucg
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig1813.Lu0910.pre-miRNA:288.miRNA:1542	guguuuguuugaucac-ucgc
>>Contig1813.Lu0910.pre-miRNA:288
	aguagguguuuguuugaucacucgcauuauuuguaaauguuugccgauauugaauaaacaugcauggucauguggaucgauucugaggucgucccuuggugccaugcaucugcagaggguagauaguccacaauuagugugcuuauucaaaaccacugcacugucgguacaguuaauagcggcguaaauuuacagacaccacg
	.((.(((((((((......((((((((((.((((........(((((((..........((((((((.(((..((..((((......))))..))...))))))))))).(((((.((...((.((..(((.....)))..))...))....)).))))).))))))))))).)))).)))).))......))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig1813.705.0	is_MIRNA
	VAL:	1.27	MeanVal:	8.27838666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguguuuguuugaucac-ucgc-auuauuuguaaauguuugccgaua
            +++++++++------++|++++|++++-++++--------+++++++
            +++++++++------++-++++-++++-++++||||||||+++++++
    REV:    ccacagacauuuaaaugcggcgauaauugaca--------uggcugu
                   *********************	8:::28	8--26	>>Contig1813.Lu0910.pre-miRNA:289.miRNA:1543	guuugaucac-ucgc-auuau
                  *********************	7:::27	7--25	>>Contig1813.Lu0910.pre-miRNA:289.miRNA:1544	uguuugaucac-ucgc-auua
                     *********************	10:::30	10--28	>>Contig1813.Lu0910.pre-miRNA:289.miRNA:1545	uugaucac-ucgc-auuauuu
                    *********************	9:::29	9--27	>>Contig1813.Lu0910.pre-miRNA:289.miRNA:1546	uuugaucac-ucgc-auuauu
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig1813.Lu0910.pre-miRNA:289.miRNA:1547	guguuuguuugaucac-ucgc
                      *********************	11:::31	11--29	>>Contig1813.Lu0910.pre-miRNA:289.miRNA:1548	ugaucac-ucgc-auuauuug
>>Contig1813.Lu0910.pre-miRNA:289
	agguguuuguuugaucacucgcauuauuuguaaauguuugccgauauugaauaaacaugcauggucauguggaucgauucugaggucgucccuuggugccaugcaucugcagaggguagauaguccacaauuagugugcuuauucaaaaccacugcacugucgguacaguuaauagcggcguaaauuuacagacacca
	.(((((((((......((((((((((.((((........(((((((..........((((((((.(((..((..((((......))))..))...))))))))))).(((((.((...((.((..(((.....)))..))...))....)).))))).))))))))))).)))).)))).))......))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig1813.730.1	is_MIRNA
	VAL:	5.43	MeanVal:	48.6651911111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuguaaauguuugccgauauugaauaaac
            +++++++++---+++++-++++++----++
            +++++++++---+++++-++++++----++
    REV:    agacauuuaaaugcggcgauaauugacaug
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig1813.Lu0910.pre-miRNA:290.miRNA:1549	guaaauguuugccgauauuga
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig1813.Lu0910.pre-miRNA:290.miRNA:1550	uguaaauguuugccgauauug
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig1813.Lu0910.pre-miRNA:290.miRNA:1551	uaaauguuugccgauauugaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig1813.Lu0910.pre-miRNA:290.miRNA:1552	uuguaaauguuugccgauauu
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig1813.Lu0910.pre-miRNA:290.miRNA:1553	aauguuugccgauauugaaua
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig1813.Lu0910.pre-miRNA:290.miRNA:1554	aaauguuugccgauauugaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig1813.Lu0910.pre-miRNA:290.miRNA:1555	auguuugccgauauugaauaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig1813.Lu0910.pre-miRNA:290.miRNA:1556	uguuugccgauauugaauaaa
>>Contig1813.Lu0910.pre-miRNA:290
	auuuguaaauguuugccgauauugaauaaacaugcauggucauguggaucgauucugaggucgucccuuggugccaugcaucugcagaggguagauaguccacaauuagugugcuuauucaaaaccacugcacugucgguacaguuaauagcggcguaaauuuacagac
	.(((((((((...(((((.((((((....((.(((((((.(((..((..((((......))))..))...))))))))))..(((((.((...((.((..(((.....)))..))...))....)).)))))......))....)))))).)))))...))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig2062.1523.0	is_MIRNA
	VAL:	11.99	MeanVal:	178.842471833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuguccggggguuuuuuuccaaauugccucccccccccc
            +++++-+++---+++++++++----++--+++++++++++
            +++++-+++--|+++++++++---|++--+++++++++++
    REV:    uaauaugucaa-gaaaagaggccc-acaaagggggggggg
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig2062.Lu0910.pre-miRNA:291.miRNA:1557	uuuuuuccaaauugccucccc
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig2062.Lu0910.pre-miRNA:291.miRNA:1558	uuuuuccaaauugccuccccc
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig2062.Lu0910.pre-miRNA:291.miRNA:1559	uuuuuuuccaaauugccuccc
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig2062.Lu0910.pre-miRNA:291.miRNA:1560	uuuuccaaauugccucccccc
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig2062.Lu0910.pre-miRNA:291.miRNA:1561	guuuuuuuccaaauugccucc
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig2062.Lu0910.pre-miRNA:291.miRNA:1562	uccaaauugccuccccccccc
>>Contig2062.Lu0910.pre-miRNA:291
	gguuguccggggguuuuuuuccaaauugccuccccccccccccggaggaacccuccgcaaaauaaccccaccuuucuaugugaggggggggggaaacacccggagaaaagaacuguauaauaguaugccggggggguuuuucccccccggggguaaaacccccccguggggugggguuccuccguuuugugucugccacccugcgggggcgguuguuagcg
	.(((((.(((...(((((((((....((..(((((((((((.((((((...))))))...........(((........))).)))))))))))..))...)))))))))..))).)))))......(((((((((.....)))))))))..((..((((((((((..((((((((................)).))))))..)))))).))))....)).

###########################################################################################################################

>Contig2062.1523.1	is_MIRNA
	VAL:	11.99	MeanVal:	178.842471833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuguccggggguuuuuuuccaaauugccucccccccccc
            +++++-+++---+++++++++----++--+++++++++++
            +++++-+++--|+++++++++---|++--+++++++++++
    REV:    uaauaugucaa-gaaaagaggccc-acaaagggggggggg
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig2062.Lu0910.pre-miRNA:292.miRNA:1563	uuuuuuccaaauugccucccc
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig2062.Lu0910.pre-miRNA:292.miRNA:1564	uuuuuccaaauugccuccccc
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig2062.Lu0910.pre-miRNA:292.miRNA:1565	uuuuuuuccaaauugccuccc
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig2062.Lu0910.pre-miRNA:292.miRNA:1566	uuuuccaaauugccucccccc
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig2062.Lu0910.pre-miRNA:292.miRNA:1567	guuuuuuuccaaauugccucc
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig2062.Lu0910.pre-miRNA:292.miRNA:1568	uccaaauugccuccccccccc
>>Contig2062.Lu0910.pre-miRNA:292
	gguuguccggggguuuuuuuccaaauugccuccccccccccccggaggaacccuccgcaaaauaaccccaccuuucuaugugaggggggggggaaacacccggagaaaagaacuguauaauaguaugccggggggguuuuucccccccggggguaaaacccccccguggggugggguuccuccguuuugugucugccacccugcgggggcgguuguuagcg
	.(((((.(((...(((((((((....((..(((((((((((.((((((...))))))...........(((........))).)))))))))))..))...)))))))))..))).)))))......(((((((((.....)))))))))..((..((((((((((((((((((((................)).)))))))))))))).))))....)).

###########################################################################################################################

>Contig208.751.0	is_MIRNA
	VAL:	6.51	MeanVal:	7.56384399999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuuagaucuaucucc-gccgcuggaggaagau
            +++++++++++-+++++|++-++-+++++-++++
            +++++++++++-+++++-++-++|+++++-++++
    REV:    cuagauuuagaaggaggucgccg-ccucuaucua
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig208.Lu0910.pre-miRNA:293.miRNA:1569	auuuagaucuaucucc-gccg
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig208.Lu0910.pre-miRNA:293.miRNA:1570	cucc-gccgcuggaggaagau
>>Contig208.Lu0910.pre-miRNA:293
	ggacuaauguccauucauccuccggcgcauccgcuggaggaagauuuagaucuaucuccgccgcuggaggaagauuuagaucuaucuccgccgcuggaggaagauuuagaucaaaaggcaaaggguuugagcuugaugggcccgcagccccugauggagccaucauguuagaccagucccaguccc
	(((((..((((......((((((((((....)))))))))).(((((((((((.(((((((.((.(((((.((((....)))).))))))).)).))))).)))))))))))....))))...(((((.(((.((((((..((((((...))).)))..)))))).))))))))......))))).

###########################################################################################################################

>Contig208.751.1	is_MIRNA
	VAL:	6.51	MeanVal:	7.56384399999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuuagaucuaucucc-gccgcuggaggaagau
            +++++++++++-+++++|++-++-+++++-++++
            +++++++++++-+++++-++-++|+++++-++++
    REV:    cuagauuuagaaggaggucgccg-ccucuaucua
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig208.Lu0910.pre-miRNA:294.miRNA:1571	auuuagaucuaucucc-gccg
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig208.Lu0910.pre-miRNA:294.miRNA:1572	cucc-gccgcuggaggaagau
>>Contig208.Lu0910.pre-miRNA:294
	ggacuaauguccauucauccuccggcgcauccgcuggaggaagauuuagaucuaucuccgccgcuggaggaagauuuagaucuaucuccgccgcuggaggaagauuuagaucaaaaggcaaaggguuugagcuugaugggcccgcagccccugauggagccaucauguuagaccagucccaguccc
	(((((..((((......((((((((((....)))))))))).(((((((((((.(((((((.((.(((((.((((....)))).))))))).)).))))).)))))))))))....))))...(((((.(((.((((.(((((((((...))).))).))))))).))))))))......))))).

###########################################################################################################################

>Contig213.904.0	is_MIRNA
	VAL:	1.20	MeanVal:	7.53854333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuggccggagauuugguucccgcucaagucga-gguguc
            ++++++++++--++++-++++--++++++----|++-+++
            ++++++++++--++++-++++--++++++-----++-+++
    REV:    aggccgguuuagggaugaaggaagaguuuugacgucuuag
                             *********************	18:::38	18--37	>>Contig213.Lu0910.pre-miRNA:295.miRNA:1573	uucccgcucaagucga-ggug
                              *********************	19:::39	19--38	>>Contig213.Lu0910.pre-miRNA:295.miRNA:1574	ucccgcucaagucga-ggugu
                            *********************	17:::37	17--36	>>Contig213.Lu0910.pre-miRNA:295.miRNA:1575	guucccgcucaagucga-ggu
                               *********************	20:::40	20--39	>>Contig213.Lu0910.pre-miRNA:295.miRNA:1576	cccgcucaagucga-gguguc
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig213.Lu0910.pre-miRNA:295.miRNA:1577	uuugguucccgcucaagucga
                          *********************	15:::35	15--34	>>Contig213.Lu0910.pre-miRNA:295.miRNA:1578	ugguucccgcucaagucga-g
>>Contig213.Lu0910.pre-miRNA:295
	aucuggccggagauuugguucccgcucaagucgaggugucuuagauucugcaguuuugagaaggaaguagggauuuggccggag
	.((((((((((..((((.((((..((((((....((.(((...))).)).....))))))..)))).))))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig2135.1362.0	is_MIRNA
	VAL:	26.12	MeanVal:	545.525189	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-ccaaa-----aaaaaaauacccccccccccuuuuu
            ++|+++--|||||++++++++-------++++++++++
            ++-+++-------++++++++-------++++++++++
    REV:    ggcgguguuuuuguuuuuuuaaauaacugggggaaaaa
                         *********************	14:::34	8--28	>>Contig2135.Lu0910.pre-miRNA:296.miRNA:1579	aaaaaaauacccccccccccu
                          *********************	15:::35	9--29	>>Contig2135.Lu0910.pre-miRNA:296.miRNA:1580	aaaaaauacccccccccccuu
                           *********************	16:::36	10--30	>>Contig2135.Lu0910.pre-miRNA:296.miRNA:1581	aaaaauacccccccccccuuu
                            *********************	17:::37	11--31	>>Contig2135.Lu0910.pre-miRNA:296.miRNA:1582	aaaauacccccccccccuuuu
                             *********************	18:::38	12--32	>>Contig2135.Lu0910.pre-miRNA:296.miRNA:1583	aaauacccccccccccuuuuu
                        *********************	13:::33	8--27	>>Contig2135.Lu0910.pre-miRNA:296.miRNA:1584	-aaaaaaauaccccccccccc
>>Contig2135.Lu0910.pre-miRNA:296
	accccaaaaaaaaaauacccccccccccuuuuuuuaaaaaaagggggucaauaaauuuuuuuguuuuuguggcggg
	.(((((..((((((((.......((((((((((....)))))))))).......)))))))).......))).)).

###########################################################################################################################

>Contig2302.2012.0	is_MIRNA
	VAL:	4.99	MeanVal:	31.130736	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcagga--gcucgggaaga-agugauguggcguagaauc
            +++++++||++++-+++++-|++++++++++++--+++++
            +++++++--++++-+++++--++++++++++++--+++++
    REV:    ccguucuuucgaggccuuccaucgcuauaccgucgcuuag
                             *********************	18:::38	16--35	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:297.miRNA:1585	aga-agugauguggcguagaa
                            *********************	17:::37	15--34	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:297.miRNA:1586	aaga-agugauguggcguaga
                              *********************	19:::39	17--36	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:297.miRNA:1587	ga-agugauguggcguagaau
                      *********************	11:::31	9--28	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:297.miRNA:1588	cucgggaaga-agugaugugg
                     *********************	10:::30	8--27	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:297.miRNA:1589	gcucgggaaga-agugaugug
                       *********************	12:::32	10--29	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:297.miRNA:1590	ucgggaaga-agugauguggc
>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:297
	cggagaaaugcagggaguauccgauuacaggagcugcaccaugaugcgccguaguugaugacggcaggagcucgggaagaagugauguggcguagaaucuggagguggguuucaucaguugaugcucuucucaaguugccguagcgauucgcugccauaucgcuaccuuccggagcuuucuugccaucucccuccgucacauccauuuucca
	.(((((((((.((((((....(((((((.((.((...........)).))))))))).....(((((((((((.(((((.((((((((((((..(((((..((((.((((.(((.....))).)))).)))).....((....)))))))..))))))))))))..))))).))))..)))))))..)))))).)))........)))))).

###########################################################################################################################

>Contig2302.2018.0	is_MIRNA
	VAL:	4.99	MeanVal:	31.130736	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcagga--gcucgggaaga-agugauguggcguagaauc
            +++++++||++++-+++++-|++++++++++++--+++++
            +++++++--++++-+++++--++++++++++++--+++++
    REV:    ccguucuuucgaggccuuccaucgcuauaccgucgcuuag
                             *********************	18:::38	16--35	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:298.miRNA:1591	aga-agugauguggcguagaa
                            *********************	17:::37	15--34	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:298.miRNA:1592	aaga-agugauguggcguaga
                              *********************	19:::39	17--36	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:298.miRNA:1593	ga-agugauguggcguagaau
                      *********************	11:::31	9--28	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:298.miRNA:1594	cucgggaaga-agugaugugg
                     *********************	10:::30	8--27	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:298.miRNA:1595	gcucgggaaga-agugaugug
                       *********************	12:::32	10--29	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:298.miRNA:1596	ucgggaaga-agugauguggc
>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:298
	aaugcagggaguauccgauuacaggagcugcaccaugaugcgccguaguugaugacggcaggagcucgggaagaagugauguggcguagaaucuggagguggguuucaucaguugaugcucuucucaaguugccguagcgauucgcugccauaucgcuaccuuccggagcuuucuugccaucucccuccguc
	.(((.((((((....(((((((.((.((...........)).))))))))).....(((((((((((.(((((.((((((((((((..(((((..((((.((((.(((.....))).)))).)))).....((....)))))))..))))))))))))..))))).))))..)))))))..)))))).))).

###########################################################################################################################

>Contig2302.2021.0	is_MIRNA
	VAL:	4.99	MeanVal:	31.130736	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcagga--gcucgggaaga-agugauguggcguagaauc
            +++++++||++++-+++++-|++++++++++++--+++++
            +++++++--++++-+++++--++++++++++++--+++++
    REV:    ccguucuuucgaggccuuccaucgcuauaccgucgcuuag
                             *********************	18:::38	16--35	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:299.miRNA:1597	aga-agugauguggcguagaa
                            *********************	17:::37	15--34	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:299.miRNA:1598	aaga-agugauguggcguaga
                              *********************	19:::39	17--36	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:299.miRNA:1599	ga-agugauguggcguagaau
                      *********************	11:::31	9--28	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:299.miRNA:1600	cucgggaaga-agugaugugg
                     *********************	10:::30	8--27	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:299.miRNA:1601	gcucgggaaga-agugaugug
                       *********************	12:::32	10--29	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:299.miRNA:1602	ucgggaaga-agugauguggc
>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:299
	gcagggaguauccgauuacaggagcugcaccaugaugcgccguaguugaugacggcaggagcucgggaagaagugauguggcguagaaucuggagguggguuucaucaguugaugcucuucucaaguugccguagcgauucgcugccauaucgcuaccuuccggagcuuucuugccaucucccuccg
	..((((((....(((((((.((.((...........)).))))))))).....(((((((((((.(((((.((((((((((((..(((((..((((.((((.(((.....))).)))).)))).....((....)))))))..))))))))))))..))))).))))..)))))))..))))))...

###########################################################################################################################

>Contig2302.2032.0	is_MIRNA
	VAL:	11.35	MeanVal:	78.091777	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacggcagga--gcucgggaaga-agugauguggcguagaauc
            ++-+++++++||++++-+++++-|++++++++++++--+++++
            ++-+++++++--++++-+++++--++++++++++++--+++++
    REV:    cuaccguucuuucgaggccuuccaucgcuauaccgucgcuuag
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:300.miRNA:1603	cggcagga--gcucgggaaga
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:300.miRNA:1604	acggcagga--gcucgggaag
                                *********************	21:::41	19--38	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:300.miRNA:1605	aga-agugauguggcguagaa
                               *********************	20:::40	18--37	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:300.miRNA:1606	aaga-agugauguggcguaga
                                 *********************	22:::42	20--39	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:300.miRNA:1607	ga-agugauguggcguagaau
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:300.miRNA:1608	cucgggaaga-agugaugugg
>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:300
	ccgauuacaggagcugcaccaugaugcgccguaguugaugacggcaggagcucgggaagaagugauguggcguagaaucuggagguggguuucaucaguugaugcucuucucaaguugccguagcgauucgcugccauaucgcuaccuuccggagcuuucuugccaucu
	.(((((((.((.((...........)).)))))))))..((.(((((((((((.(((((.((((((((((((..(((((..((((.((((.(((.....))).)))).)))).....((....)))))))..))))))))))))..))))).))))..))))))).)).

###########################################################################################################################

>Contig2302.2054.0	is_MIRNA
	VAL:	13.89	MeanVal:	140.459139333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugcgccguaguugaugacggcagga--gcucgggaaga-agugauguggcguagaauc
            ++++---++-++--++-++-+++++++||++++-+++++-|++++++++++++--+++++
            ++++---++-++-|++|++-+++++++--++++-+++++--++++++++++++--+++++
    REV:    cuacacugccucc-cu-cuaccguucuuucgaggccuuccaucgcuauaccgucgcuuag
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1609	augcgccguaguugaugacgg
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1610	gcgccguaguugaugacggca
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1611	ugcgccguaguugaugacggc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1612	cgccguaguugaugacggcag
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1613	ccguaguugaugacggcagga
                               *********************	20:::40	20--38	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1614	cggcagga--gcucgggaaga
>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:301
	gaugcgccguaguugaugacggcaggagcucgggaagaagugauguggcguagaaucuggagguggguuucaucaguugaugcucuucucaaguugccguagcgauucgcugccauaucgcuaccuuccggagcuuucuugccaucucccuccgucacaucc
	((((...((.((..((.((.(((((((((((.(((((.((((((((((((..(((((..((((.((((.(((.....))).)))).)))).....((....)))))))..))))))))))))..))))).))))..))))))).)))).)).))...)))).

###########################################################################################################################

>Contig2302.2071.0	is_MIRNA
	VAL:	11.35	MeanVal:	78.091777	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacggcagga--gcucgggaaga-agugauguggcguagaauc
            ++-+++++++||++++-+++++-|++++++++++++--+++++
            ++-+++++++--++++-+++++--++++++++++++--+++++
    REV:    cuaccguucuuucgaggccuuccaucgcuauaccgucgcuuag
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:302.miRNA:1615	cggcagga--gcucgggaaga
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:302.miRNA:1616	acggcagga--gcucgggaag
                                *********************	21:::41	19--38	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:302.miRNA:1617	aga-agugauguggcguagaa
                               *********************	20:::40	18--37	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:302.miRNA:1618	aaga-agugauguggcguaga
                                 *********************	22:::42	20--39	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:302.miRNA:1619	ga-agugauguggcguagaau
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:302.miRNA:1620	cucgggaaga-agugaugugg
>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:302
	gacggcaggagcucgggaagaagugauguggcguagaaucuggagguggguuucaucaguugaugcucuucucaaguugccguagcgauucgcugccauaucgcuaccuuccggagcuuucuugccaucu
	((.(((((((((((.(((((.((((((((((((..(((((..((((.((((.(((.....))).)))).)))).....((....)))))))..))))))))))))..))))).))))..))))))).)).

###########################################################################################################################

>Contig2302.2073.0	is_MIRNA
	VAL:	4.99	MeanVal:	31.130736	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcagga--gcucgggaaga-agugauguggcguagaauc
            +++++++||++++-+++++-|++++++++++++--+++++
            +++++++--++++-+++++--++++++++++++--+++++
    REV:    ccguucuuucgaggccuuccaucgcuauaccgucgcuuag
                             *********************	18:::38	16--35	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1621	aga-agugauguggcguagaa
                            *********************	17:::37	15--34	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1622	aaga-agugauguggcguaga
                              *********************	19:::39	17--36	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1623	ga-agugauguggcguagaau
                      *********************	11:::31	9--28	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1624	cucgggaaga-agugaugugg
                     *********************	10:::30	8--27	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1625	gcucgggaaga-agugaugug
                       *********************	12:::32	10--29	>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:303.miRNA:1626	ucgggaaga-agugauguggc
>>Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:303
	cggcaggagcucgggaagaagugauguggcguagaaucuggagguggguuucaucaguugaugcucuucucaaguugccguagcgauucgcugccauaucgcuaccuuccggagcuuucuugcca
	.(((((((((((.(((((.((((((((((((..(((((..((((.((((.(((.....))).)))).)))).....((....)))))))..))))))))))))..))))).))))..))))))).

###########################################################################################################################

>Contig2304.644.0	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	5.3880645	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaagaaguaaaagaauggguggccuggac-aguug--ucauucugaccuugca
            ++++++++-------++-++++++---+++|+++++||++---++++++--+++
            ++++++++----|||++-++++++---+++-+++++--++---++++++-|+++
    REV:    ucuucuucuaag---uaguuaccgcuacuguuuaacaaagguugauuggu-cgu
                                             *********************	34:::54	33--51	>>Contig2304.Lu0910.pre-miRNA:304.miRNA:1627	uug--ucauucugaccuugca
                                       *********************	28:::48	28--45	>>Contig2304.Lu0910.pre-miRNA:304.miRNA:1628	gac-aguug--ucauucugac
                                        *********************	29:::49	29--46	>>Contig2304.Lu0910.pre-miRNA:304.miRNA:1629	ac-aguug--ucauucugacc
                                           *********************	32:::52	31--49	>>Contig2304.Lu0910.pre-miRNA:304.miRNA:1630	aguug--ucauucugaccuug
                                         *********************	30:::50	30--47	>>Contig2304.Lu0910.pre-miRNA:304.miRNA:1631	c-aguug--ucauucugaccu
>>Contig2304.Lu0910.pre-miRNA:304
	cagaagaaguaaaagaauggguggccuggacaguugucauucugaccuugcaggaggugcugguuaguuggaaacaauuugucaucgccauugaugaaucuucuucu
	.((((((((.......((.((((((...((((((((((...((((((..(((.....))).))))))...))..))))).)))...)))))).))....))))))))

###########################################################################################################################

>Contig2319.670.0	is_MIRNA
	VAL:	5.45	MeanVal:	20.6350516666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguucaucugagguguagccaaggccaggcaa
            ++++++------+++++-++++++++---++++
            ++++++-----|+++++|++++++++--|++++
    REV:    uccaaggauca-ccaca-cgguuucgag-cguu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig2319.Lu0910.pre-miRNA:305.miRNA:1632	gguguagccaaggccaggcaa
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig2319.Lu0910.pre-miRNA:305.miRNA:1633	guucaucugagguguagccaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig2319.Lu0910.pre-miRNA:305.miRNA:1634	ucugagguguagccaaggcca
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig2319.Lu0910.pre-miRNA:305.miRNA:1635	aucugagguguagccaaggcc
>>Contig2319.Lu0910.pre-miRNA:305
	aagguucaucugagguguagccaaggccaggcaauuucguccaucaaauuugcgagcuuuggcacaccacuaggaaccug
	.((((((......(((((.((((((((...((((...............))))..))))))))))))).....)))))).

###########################################################################################################################

>Contig2408.700.0	is_MIRNA
	VAL:	46.33	MeanVal:	686.0997	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guugcuuucu-guucaauaagaucca-guug-ugaaggcuagc
            ++++++++--|++---+++-++++++|++++|++++++++-++
            ++++++++---++--|+++-++++++-++++-++++++++|++
    REV:    uaaugaaaauucaug-uauacuagguacaacugcuuucga-cg
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig2408.Lu0910.pre-miRNA:306.miRNA:1636	uuucu-guucaauaagaucca
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig2408.Lu0910.pre-miRNA:306.miRNA:1637	ugcuuucu-guucaauaagau
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig2408.Lu0910.pre-miRNA:306.miRNA:1638	uugcuuucu-guucaauaaga
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig2408.Lu0910.pre-miRNA:306.miRNA:1639	cuuucu-guucaauaagaucc
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig2408.Lu0910.pre-miRNA:306.miRNA:1640	gcuuucu-guucaauaagauc
                  *********************	7:::27	7--25	>>Contig2408.Lu0910.pre-miRNA:306.miRNA:1641	uucu-guucaauaagaucca-
>>Contig2408.Lu0910.pre-miRNA:306
	uguugcuuucuguucaauaagauccaguugugaaggcuagcguuagcagcuuucgucaacauggaucauauguacuuaaaaguaauguaaugaagaauaaaaugagugugguuugcuuguugagccauagucu
	.((((((((..((...(((.((((((((((((((((((.((....)))))))))).)))).)))))).)))..))...)))))))).................((.((((((((.......)))))))).)).

###########################################################################################################################

>Contig2553.948.1	is_MIRNA
	VAL:	1.23	MeanVal:	11.9053308333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggaaaacccaagaaaaaaaa-uugugaaccaaagggcc
            +++++++----++---++++++++-|+++--++++---+++++
            +++++++||||++---++++++++--+++--++++|||+++++
    REV:    ccccccc----ggaaccuuuuuuugggguguuugg---cccgg
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig2553.Lu0910.pre-miRNA:307.miRNA:1642	ccaagaaaaaaaa-uugugaa
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig2553.Lu0910.pre-miRNA:307.miRNA:1643	caagaaaaaaaa-uugugaac
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig2553.Lu0910.pre-miRNA:307.miRNA:1644	ggggaaaacccaagaaaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig2553.Lu0910.pre-miRNA:307.miRNA:1645	gggaaaacccaagaaaaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig2553.Lu0910.pre-miRNA:307.miRNA:1646	gggggaaaacccaagaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig2553.Lu0910.pre-miRNA:307.miRNA:1647	cccaagaaaaaaaa-uuguga
>>Contig2553.Lu0910.pre-miRNA:307
	agggggggaaaacccaagaaaaaaaauugugaaccaaagggcccccaaaagggccggaaacccaaaaaaggcccgguuugugggguuuuuuuccaaggcccccccccccccggagagggaaccaaaaaaaacaccccucaauuaaaaaggggggggaacccccccggggaaguaaaaaaaaaacccggggguuccuccccccggagga
	.(((((((....((...((((((((.(((..((((...((((((((....)))..((....))......)))))))))..)))..))))))))...)))))))))..(((((..(((((...............))))).........(((((((((((((((..(((...............))))))))))))))))))))).)).

###########################################################################################################################

>Contig2610.994.0	is_MIRNA
	VAL:	5.04	MeanVal:	40.9405213333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgg-ccccuuauaggggaaaacuuggg
            +++++--|++++----+++++++++---+++
            +++++---++++---|+++++++++---+++
    REV:    gggggaaagggguuu-uccucuuuuuuuccc
                      *********************	11:::31	10--30	>>Contig2610.Lu0910.pre-miRNA:308.miRNA:1648	ccuuauaggggaaaacuuggg
                     *********************	10:::30	9--29	>>Contig2610.Lu0910.pre-miRNA:308.miRNA:1649	cccuuauaggggaaaacuugg
                    *********************	9:::29	8--28	>>Contig2610.Lu0910.pre-miRNA:308.miRNA:1650	ccccuuauaggggaaaacuug
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig2610.Lu0910.pre-miRNA:308.miRNA:1651	-ccccuuauaggggaaaacuu
>>Contig2610.Lu0910.pre-miRNA:308
	aacccccggccccuuauaggggaaaacuugggucccccuuuuuuucuccuuuuggggaaaggggggggcgccuuuuuuuuccaaaaaucccccccggcguguaugauauuuuucccccucucugugggggggggggggccgucuucuccccccccccccagg
	..(((((..((((....(((((((((...(((...)))...)))))))))...))))...)))))..(((((.......................))))).....................(((.(((((((((((((.......)))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig2693.546.1	is_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	5.34059166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaggagagagcc---ggaaauuggggacggaggcaaagc
            ++++++++++++-|||+++---+++++--++-+++-++++
            ++++++++++++----+++---+++++||++-+++|++++
    REV:    ucucuucucucgucuuccugcuaucuc--ccaucg-uucg
              *********************	3:::23	3--20	>>Contig2693.Lu0910.pre-miRNA:309.miRNA:1652	aggagagagcc---ggaaauu
             *********************	2:::22	2--19	>>Contig2693.Lu0910.pre-miRNA:309.miRNA:1653	gaggagagagcc---ggaaau
                *********************	5:::25	5--22	>>Contig2693.Lu0910.pre-miRNA:309.miRNA:1654	gagagagcc---ggaaauugg
                 *********************	6:::26	6--23	>>Contig2693.Lu0910.pre-miRNA:309.miRNA:1655	agagagcc---ggaaauuggg
               *********************	4:::24	4--21	>>Contig2693.Lu0910.pre-miRNA:309.miRNA:1656	ggagagagcc---ggaaauug
>>Contig2693.Lu0910.pre-miRNA:309
	aggaggagagagccggaaauuggggacggaggcaaagcuucugcuugcuacccucuaucguccuucugcucucuucucucucacugcguuacugucacuguagauauccgauuggcaggguccugauuguaaccggugau
	.((((((((((((.(((...(((((..((.(((.((((....))))))).)))))))...)))....)))))))))))).((((((.(((((.((((((((.(((.....))).)))).....)))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig2792.501.0	is_MIRNA
	VAL:	1457.56	MeanVal:	26877.391648	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    gguagcggugguccaagaaagacgacuacaaacaccgcgcgaagugcucgcugagcgacugcaucuucugcgccaagaagacguccgccuucgucaucaccggccccaagacgagccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:310.miRNA:1657	agguucuuccugcugauguuc
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:310.miRNA:1658	guucuuccugcugauguucgu
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:310.miRNA:1659	uucuuccugcugauguucguu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:310.miRNA:1660	gguucuuccugcugauguucg
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:310.miRNA:1661	ucuuccugcugauguucguug
                                                                                                                                              *********************	131:::151	131--151	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:310.miRNA:1662	cggguucucgacgagguucuu
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:310
	gccacaccuugugcuuggcguuggcugccagcagguucaggcacuggacagugagguggaacuugccgacgugagugaaccugccgacgcagauccccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcgaugg
	((.((.....))))...((((((((.....((((((((...((((....)))).....))))))))..((....))......))))))))......((((.((((((((((((((.(((((((((((.((.(((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((((((((.((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).))))))))))))).)))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))).)).))))))))))).)))))))))))))).))))

###########################################################################################################################

>Contig2792.501.1	is_MIRNA
	VAL:	1457.56	MeanVal:	26877.391648	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    gguagcggugguccaagaaagacgacuacaaacaccgcgcgaagugcucgcugagcgacugcaucuucugcgccaagaagacguccgccuucgucaucaccggccccaagacgagccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:311.miRNA:1663	agguucuuccugcugauguuc
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:311.miRNA:1664	guucuuccugcugauguucgu
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:311.miRNA:1665	uucuuccugcugauguucguu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:311.miRNA:1666	gguucuuccugcugauguucg
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:311.miRNA:1667	ucuuccugcugauguucguug
                                                                                                                                              *********************	131:::151	131--151	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:311.miRNA:1668	cggguucucgacgagguucuu
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:311
	gccacaccuugugcuuggcguuggcugccagcagguucaggcacuggacagugagguggaacuugccgacgugagugaaccugccgacgcagauccccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcgaugg
	..(((.....)))....((((((((.....((((((((...((((....)))).....))))))))..((....))......))))))))......((((.((((((((((((((.(((((((((((.((.(((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((((((((.((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).))))))))))))).)))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))).)).))))))))))).)))))))))))))).))))

###########################################################################################################################

>Contig2792.518.0	is_MIRNA
	VAL:	1457.56	MeanVal:	26877.391648	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    gguagcggugguccaagaaagacgacuacaaacaccgcgcgaagugcucgcugagcgacugcaucuucugcgccaagaagacguccgccuucgucaucaccggccccaagacgagccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:312.miRNA:1669	agguucuuccugcugauguuc
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:312.miRNA:1670	guucuuccugcugauguucgu
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:312.miRNA:1671	uucuuccugcugauguucguu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:312.miRNA:1672	gguucuuccugcugauguucg
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:312.miRNA:1673	ucuuccugcugauguucguug
                                                                                                                                              *********************	131:::151	131--151	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:312.miRNA:1674	cggguucucgacgagguucuu
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:312
	gcguuggcugccagcagguucaggcacuggacagugagguggaacuugccgacgugagugaaccugccgacgcagauccccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcgaugg
	((((((((.....((((((((...((((....)))).....))))))))..((....))......))))))))......((((.((((((((((((((.(((((((((((.((.(((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((((((((.((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).))))))))))))).)))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))).)).))))))))))).)))))))))))))).))))

###########################################################################################################################

>Contig2792.524.0	is_MIRNA
	VAL:	1457.56	MeanVal:	26877.391648	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    gguagcggugguccaagaaagacgacuacaaacaccgcgcgaagugcucgcugagcgacugcaucuucugcgccaagaagacguccgccuucgucaucaccggccccaagacgagccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:313.miRNA:1675	agguucuuccugcugauguuc
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:313.miRNA:1676	guucuuccugcugauguucgu
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:313.miRNA:1677	uucuuccugcugauguucguu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:313.miRNA:1678	gguucuuccugcugauguucg
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:313.miRNA:1679	ucuuccugcugauguucguug
                                                                                                                                              *********************	131:::151	131--151	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:313.miRNA:1680	cggguucucgacgagguucuu
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:313
	gcugccagcagguucaggcacuggacagugagguggaacuugccgacgugagugaaccugccgacgcagauccccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcgaugg
	.((((..(((((((((..((((((..(((........)))..)))..)))..)))))))))....))))....((((.((((((((((((((.(((((((((((.((.(((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((((((((.((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).))))))))))))).)))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))).)).))))))))))).)))))))))))))).))))

###########################################################################################################################

>Contig2792.530.0	is_MIRNA
	VAL:	1457.56	MeanVal:	26877.391648	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    gguagcggugguccaagaaagacgacuacaaacaccgcgcgaagugcucgcugagcgacugcaucuucugcgccaagaagacguccgccuucgucaucaccggccccaagacgagccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:314.miRNA:1681	agguucuuccugcugauguuc
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:314.miRNA:1682	guucuuccugcugauguucgu
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:314.miRNA:1683	uucuuccugcugauguucguu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:314.miRNA:1684	gguucuuccugcugauguucg
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:314.miRNA:1685	ucuuccugcugauguucguug
                                                                                                                                              *********************	131:::151	131--151	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:314.miRNA:1686	cggguucucgacgagguucuu
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:314
	agcagguucaggcacuggacagugagguggaacuugccgacgugagugaaccugccgacgcagauccccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcgaugg
	.(((((((((..((((((..(((........)))..)))..)))..)))))))))............((((.((((((((((((((.(((((((((((.((.(((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((((((((.((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).))))))))))))).)))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))).)).))))))))))).)))))))))))))).))))

###########################################################################################################################

>Contig2792.535.0	is_MIRNA
	VAL:	1457.56	MeanVal:	26877.391648	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    gguagcggugguccaagaaagacgacuacaaacaccgcgcgaagugcucgcugagcgacugcaucuucugcgccaagaagacguccgccuucgucaucaccggccccaagacgagccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:315.miRNA:1687	agguucuuccugcugauguuc
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:315.miRNA:1688	guucuuccugcugauguucgu
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:315.miRNA:1689	uucuuccugcugauguucguu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:315.miRNA:1690	gguucuuccugcugauguucg
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:315.miRNA:1691	ucuuccugcugauguucguug
                                                                                                                                              *********************	131:::151	131--151	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:315.miRNA:1692	cggguucucgacgagguucuu
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:315
	guucaggcacuggacagugagguggaacuugccgacgugagugaaccugccgacgcagauccccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcgaugg
	((((((...)))))).(((.(((((.((((((....))))))....)))))..)))......((((.((((((((((((((.(((((((((((.((.(((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((((((((.((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).))))))))))))).)))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))).)).))))))))))).)))))))))))))).))))

###########################################################################################################################

>Contig2792.539.0	is_MIRNA
	VAL:	1457.56	MeanVal:	26877.391648	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    gguagcggugguccaagaaagacgacuacaaacaccgcgcgaagugcucgcugagcgacugcaucuucugcgccaagaagacguccgccuucgucaucaccggccccaagacgagccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:316.miRNA:1693	agguucuuccugcugauguuc
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:316.miRNA:1694	guucuuccugcugauguucgu
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:316.miRNA:1695	uucuuccugcugauguucguu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:316.miRNA:1696	gguucuuccugcugauguucg
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:316.miRNA:1697	ucuuccugcugauguucguug
                                                                                                                                              *********************	131:::151	131--151	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:316.miRNA:1698	cggguucucgacgagguucuu
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:316
	aggcacuggacagugagguggaacuugccgacgugagugaaccugccgacgcagauccccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcgaugg
	.((((..((...(((((......)))))..((....))...))))))...........((((.((((((((((((((.(((((((((((.((.(((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((((((((.((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).))))))))))))).)))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))).)).))))))))))).)))))))))))))).))))

###########################################################################################################################

>Contig2792.546.0	is_MIRNA
	VAL:	1457.56	MeanVal:	26877.391648	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    gguagcggugguccaagaaagacgacuacaaacaccgcgcgaagugcucgcugagcgacugcaucuucugcgccaagaagacguccgccuucgucaucaccggccccaagacgagccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:317.miRNA:1699	agguucuuccugcugauguuc
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:317.miRNA:1700	guucuuccugcugauguucgu
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:317.miRNA:1701	uucuuccugcugauguucguu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:317.miRNA:1702	gguucuuccugcugauguucg
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:317.miRNA:1703	ucuuccugcugauguucguug
                                                                                                                                              *********************	131:::151	131--151	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:317.miRNA:1704	cggguucucgacgagguucuu
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:317
	ggacagugagguggaacuugccgacgugagugaaccugccgacgcagauccccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcgaugg
	(((..(((.(((((.((((((....))))))....)))))..)))...)))((((.((((((((((((((.(((((((((((.((.(((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((((((((.((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).))))))))))))).)))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))).)).))))))))))).)))))))))))))).))))

###########################################################################################################################

>Contig2792.550.0	is_MIRNA
	VAL:	1457.56	MeanVal:	26877.391648	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    gguagcggugguccaagaaagacgacuacaaacaccgcgcgaagugcucgcugagcgacugcaucuucugcgccaagaagacguccgccuucgucaucaccggccccaagacgagccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:318.miRNA:1705	agguucuuccugcugauguuc
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:318.miRNA:1706	guucuuccugcugauguucgu
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:318.miRNA:1707	uucuuccugcugauguucguu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:318.miRNA:1708	gguucuuccugcugauguucg
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:318.miRNA:1709	ucuuccugcugauguucguug
                                                                                                                                              *********************	131:::151	131--151	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:318.miRNA:1710	cggguucucgacgagguucuu
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:318
	agugagguggaacuugccgacgugagugaaccugccgacgcagauccccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcgaugg
	.(((.(((((.((((((....))))))....)))))..)))......((((.((((((((((((((.(((((((((((.((.(((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((((((((.((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).))))))))))))).)))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))).)).))))))))))).)))))))))))))).))))

###########################################################################################################################

>Contig2792.554.0	is_MIRNA
	VAL:	1457.56	MeanVal:	26877.391648	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    gguagcggugguccaagaaagacgacuacaaacaccgcgcgaagugcucgcugagcgacugcaucuucugcgccaagaagacguccgccuucgucaucaccggccccaagacgagccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:319.miRNA:1711	agguucuuccugcugauguuc
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:319.miRNA:1712	guucuuccugcugauguucgu
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:319.miRNA:1713	uucuuccugcugauguucguu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:319.miRNA:1714	gguucuuccugcugauguucg
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:319.miRNA:1715	ucuuccugcugauguucguug
                                                                                                                                              *********************	131:::151	131--151	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:319.miRNA:1716	cggguucucgacgagguucuu
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:319
	agguggaacuugccgacgugagugaaccugccgacgcagauccccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcgaugg
	.(((((.((((((....))))))....)))))...........((((.((((((((((((((.(((((((((((.((.(((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((((((((.((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).))))))))))))).)))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))).)).))))))))))).)))))))))))))).))))

###########################################################################################################################

>Contig2792.560.0	is_MIRNA
	VAL:	1457.56	MeanVal:	26877.391648	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    gguagcggugguccaagaaagacgacuacaaacaccgcgcgaagugcucgcugagcgacugcaucuucugcgccaagaagacguccgccuucgucaucaccggccccaagacgagccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:320.miRNA:1717	agguucuuccugcugauguuc
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:320.miRNA:1718	guucuuccugcugauguucgu
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:320.miRNA:1719	uucuuccugcugauguucguu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:320.miRNA:1720	gguucuuccugcugauguucg
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:320.miRNA:1721	ucuuccugcugauguucguug
                                                                                                                                              *********************	131:::151	131--151	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:320.miRNA:1722	cggguucucgacgagguucuu
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:320
	aacuugccgacgugagugaaccugccgacgcagauccccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcgaugg
	.((((((....))))))....((((....))))....((((.((((((((((((((.(((((((((((.((.(((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((((((((.((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).))))))))))))).)))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))).)).))))))))))).)))))))))))))).))))

###########################################################################################################################

>Contig2792.568.0	is_MIRNA
	VAL:	1457.56	MeanVal:	26877.391648	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    gguagcggugguccaagaaagacgacuacaaacaccgcgcgaagugcucgcugagcgacugcaucuucugcgccaagaagacguccgccuucgucaucaccggccccaagacgagccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:321.miRNA:1723	agguucuuccugcugauguuc
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:321.miRNA:1724	guucuuccugcugauguucgu
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:321.miRNA:1725	uucuuccugcugauguucguu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:321.miRNA:1726	gguucuuccugcugauguucg
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:321.miRNA:1727	ucuuccugcugauguucguug
                                                                                                                                              *********************	131:::151	131--151	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:321.miRNA:1728	cggguucucgacgagguucuu
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:321
	gacgugagugaaccugccgacgcagauccccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcgaugg
	.((....))....((((....))))....((((.((((((((((((((.(((((((((((.((.(((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((((((((.((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).))))))))))))).)))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))).)).))))))))))).)))))))))))))).))))

###########################################################################################################################

>Contig2792.580.0	is_MIRNA
	VAL:	1457.56	MeanVal:	26877.391648	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    gguagcggugguccaagaaagacgacuacaaacaccgcgcgaagugcucgcugagcgacugcaucuucugcgccaagaagacguccgccuucgucaucaccggccccaagacgagccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:322.miRNA:1729	agguucuuccugcugauguuc
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:322.miRNA:1730	guucuuccugcugauguucgu
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:322.miRNA:1731	uucuuccugcugauguucguu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:322.miRNA:1732	gguucuuccugcugauguucg
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:322.miRNA:1733	ucuuccugcugauguucguug
                                                                                                                                              *********************	131:::151	131--151	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:322.miRNA:1734	cggguucucgacgagguucuu
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:322
	ccugccgacgcagauccccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcgaugg
	.((((....))))....((((.((((((((((((((.(((((((((((.((.(((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((((((((.((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).))))))))))))).)))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))).)).))))))))))).)))))))))))))).))))

###########################################################################################################################

>Contig2792.596.0	is_MIRNA
	VAL:	1457.56	MeanVal:	26877.391648	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            ++++-++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    gguagcggugguccaagaaagacgacuacaaacaccgcgcgaagugcucgcugagcgacugcaucuucugcgccaagaagacguccgccuucgucaucaccggccccaagacgagccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:323.miRNA:1735	agguucuuccugcugauguuc
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:323.miRNA:1736	guucuuccugcugauguucgu
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:323.miRNA:1737	uucuuccugcugauguucguu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:323.miRNA:1738	gguucuuccugcugauguucg
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:323.miRNA:1739	ucuuccugcugauguucguug
                                                                                                                                              *********************	131:::151	131--151	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:323.miRNA:1740	cggguucucgacgagguucuu
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:323
	cccauagccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcgaugg
	.((((.((((((((((((((.(((((((((((.((.(((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((((((((.((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).))))))))))))).)))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))).)).))))))))))).)))))))))))))).))))

###########################################################################################################################

>Contig2792.601.0	is_MIRNA
	VAL:	1305.59	MeanVal:	24075.127544	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            ++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            ++++++++++++++-+++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    cggugguccaagaaagacgacuacaaacaccgcgcgaagugcucgcugagcgacugcaucuucugcgccaagaagacguccgccuucgucaucaccggccccaagacgagccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:324.miRNA:1741	agguucuuccugcugauguuc
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:324.miRNA:1742	guucuuccugcugauguucgu
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:324.miRNA:1743	uucuuccugcugauguucguu
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:324.miRNA:1744	gguucuuccugcugauguucg
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:324.miRNA:1745	ucuuccugcugauguucguug
                                                                                                                                         *********************	126:::146	126--146	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:324.miRNA:1746	cggguucucgacgagguucuu
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:324
	agccaccagguucuuccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcg
	.((((((((((((((.(((((((((((.((.(((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((((((((.((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).))))))))))))).)))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))).)).))))))))))).)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig2792.616.0	is_MIRNA
	VAL:	216.75	MeanVal:	3626.87302666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            +++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            +++++++++++-++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    gacgacuacaaacaccgcgcgaagugcucgcugagcgacugcaucuucugcgccaagaagacguccgccuucgucaucaccggccccaagacgagccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                                                                                                                          *********************	111:::131	111--131	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:325.miRNA:1747	cggguucucgacgagguucuu
                                                                                                                                   *********************	120:::140	120--140	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:325.miRNA:1748	gacgagguucuucagguuguu
                                                                                                                                    *********************	121:::141	121--141	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:325.miRNA:1749	acgagguucuucagguuguug
                                                                                                                         *********************	110:::130	110--130	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:325.miRNA:1750	ccggguucucgacgagguucu
                                                                                                                                  *********************	119:::139	119--139	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:325.miRNA:1751	cgacgagguucuucagguugu
                                                                                                                                 *********************	118:::138	118--138	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:325.miRNA:1752	ucgacgagguucuucagguug
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:325
	ccugcugauguucguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggc
	.(((((((((((.((.(((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((((((((.((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).))))))))))))).)))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))).)).)))))))))))......((....)).

###########################################################################################################################

>Contig2792.628.0	is_MIRNA
	VAL:	58.61	MeanVal:	980.75238	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            ++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            ++-+++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    caccgcgcgaagugcucgcugagcgacugcaucuucugcgccaagaagacguccgccuucgucaucaccggccccaagacgagccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                                                                                                              *********************	99:::119	99--119	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:326.miRNA:1753	cggguucucgacgagguucuu
                                                                                                                       *********************	108:::128	108--128	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:326.miRNA:1754	gacgagguucuucagguuguu
                                                                                                                        *********************	109:::129	109--129	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:326.miRNA:1755	acgagguucuucagguuguug
                                                                                                             *********************	98:::118	98--118	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:326.miRNA:1756	ccggguucucgacgagguucu
                                                                                                                      *********************	107:::127	107--127	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:326.miRNA:1757	cgacgagguucuucagguugu
                                                                                                                     *********************	106:::126	106--126	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:326.miRNA:1758	ucgacgagguucuucagguug
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:326
	cguugcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccuggugg
	.((.(((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((((((((.((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).))))))))))))).)))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))))))))))).))...((((((..........)))))).

###########################################################################################################################

>Contig2792.632.0	is_MIRNA
	VAL:	57.24	MeanVal:	957.827713333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            +++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            +++++++++++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    cgcgcgaagugcucgcugagcgacugcaucuucugcgccaagaagacguccgccuucgucaucaccggccccaagacgagccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                                                                                                           *********************	96:::116	96--116	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:327.miRNA:1759	cggguucucgacgagguucuu
                                                                                                                    *********************	105:::125	105--125	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:327.miRNA:1760	gacgagguucuucagguuguu
                                                                                                                     *********************	106:::126	106--126	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:327.miRNA:1761	acgagguucuucagguuguug
                                                                                                          *********************	95:::115	95--115	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:327.miRNA:1762	ccggguucucgacgagguucu
                                                                                                                   *********************	104:::124	104--124	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:327.miRNA:1763	cgacgagguucuucagguugu
                                                                                                                  *********************	103:::123	103--123	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:327.miRNA:1764	ucgacgagguucuucagguug
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:327
	gcgcgcuucaccagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccuggugg
	(((((((((((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((((((((.((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).))))))))))))).)))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).)))))))))))......((((((..........)))))).

###########################################################################################################################

>Contig2792.643.0	is_MIRNA
	VAL:	53.03	MeanVal:	887.402133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    ucgcugagcgacugcaucuucugcgccaagaagacguccgccuucgucaucaccggccccaagacgagccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                                                                                               *********************	84:::104	84--104	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:328.miRNA:1765	cggguucucgacgagguucuu
                                                                                                        *********************	93:::113	93--113	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:328.miRNA:1766	gacgagguucuucagguuguu
                                                                                                         *********************	94:::114	94--114	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:328.miRNA:1767	acgagguucuucagguuguug
                                                                                              *********************	83:::103	83--103	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:328.miRNA:1768	ccggguucucgacgagguucu
                                                                                                       *********************	92:::112	92--112	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:328.miRNA:1769	cgacgagguucuucagguugu
                                                                                                      *********************	91:::111	91--111	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:328.miRNA:1770	ucgacgagguucuucagguug
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:328
	cagcgacucgcugacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcgaugg
	.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((((((((.((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).))))))))))))).)))).))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).......((((((((.....((........)).....)))))).)).

###########################################################################################################################

>Contig2792.655.0	is_MIRNA
	VAL:	47.27	MeanVal:	790.98132	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    cugcaucuucugcgccaagaagacguccgccuucgucaucaccggccccaagacgagccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                                                                                    *********************	73:::93	73--93	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:329.miRNA:1771	cggguucucgacgagguucuu
                                                                                             *********************	82:::102	82--102	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:329.miRNA:1772	gacgagguucuucagguuguu
                                                                                              *********************	83:::103	83--103	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:329.miRNA:1773	acgagguucuucagguuguug
                                                                                   *********************	72:::92	72--92	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:329.miRNA:1774	ccggguucucgacgagguucu
                                                                                            *********************	81:::101	81--101	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:329.miRNA:1775	cgacgagguucuucagguugu
                                                                                           *********************	80:::100	80--100	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:329.miRNA:1776	ucgacgagguucuucagguug
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:329
	gacguagaagacgcgguucuucugcaggcggaagcaguagcggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcgaugg
	((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((((.(((((((((((((.((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).))))))))))))).)))).)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).(((((...)))))....((((((((.....((........)).....)))))).)).

###########################################################################################################################

>Contig2792.695.0	is_MIRNA
	VAL:	6.23	MeanVal:	104.248666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            ++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            ++++-+++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    ccggccccaagacgagccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                                           *********************	32:::52	32--52	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:330.miRNA:1777	cggguucucgacgagguucuu
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:330.miRNA:1778	gacgagguucuucagguuguu
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:330.miRNA:1779	acgagguucuucagguuguug
                                          *********************	31:::51	31--51	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:330.miRNA:1780	ccggguucucgacgagguucu
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:330.miRNA:1781	cgacgagguucuucagguugu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:330.miRNA:1782	ucgacgagguucuucagguug
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:330
	cggccuggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcgaugg
	.((((.(((((((((((((.((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).))))))))))))).)))).((.((((........)))).))...((((.((((.(((..((((...)))))))))))))))(((....((((((..........))))))....)))

###########################################################################################################################

>Contig2792.701.0	is_MIRNA
	VAL:	7.07	MeanVal:	118.262833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            +++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            +++++++++++++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    cccaagacgagccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                                      *********************	27:::47	27--47	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:331.miRNA:1783	cggguucucgacgagguucuu
                                               *********************	36:::56	36--56	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:331.miRNA:1784	gacgagguucuucagguuguu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:331.miRNA:1785	acgagguucuucagguuguug
                                     *********************	26:::46	26--46	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:331.miRNA:1786	ccggguucucgacgagguucu
                                              *********************	35:::55	35--55	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:331.miRNA:1787	cgacgagguucuucagguugu
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:331.miRNA:1788	ucgacgagguucuucagguug
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:331
	ggguucugcucgggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcg
	(((((((((((((.((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).)))))))))))))..(((((((((((........))))......((((.((((.(((..((((...)))))))))))))))........................))))))).

###########################################################################################################################

>Contig2792.713.0	is_MIRNA
	VAL:	4.61	MeanVal:	77.1440133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gg-ccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            ++|++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            ++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    ccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                           *********************	16:::36	15--35	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:332.miRNA:1789	cggguucucgacgagguucuu
                                    *********************	25:::45	24--44	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:332.miRNA:1790	gacgagguucuucagguuguu
                                     *********************	26:::46	25--45	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:332.miRNA:1791	acgagguucuucagguuguug
                          *********************	15:::35	14--34	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:332.miRNA:1792	ccggguucucgacgagguucu
                                   *********************	24:::44	23--43	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:332.miRNA:1793	cgacgagguucuucagguugu
                                  *********************	23:::43	22--42	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:332.miRNA:1794	ucgacgagguucuucagguug
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:332
	ggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcgaugg
	((((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).))........((...(((((((((((........))))......((((.((((.(((..((((...)))))))))))))))........................)))))))...))

###########################################################################################################################

>Contig2792.713.1	is_MIRNA
	VAL:	4.61	MeanVal:	77.1440133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gg-ccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            ++|++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            ++-++++++++++++-++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    ccaggggagcacgcgacccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                           *********************	16:::36	15--35	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:333.miRNA:1795	cggguucucgacgagguucuu
                                    *********************	25:::45	24--44	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:333.miRNA:1796	gacgagguucuucagguuguu
                                     *********************	26:::46	25--45	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:333.miRNA:1797	acgagguucuucagguuguug
                          *********************	15:::35	14--34	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:333.miRNA:1798	ccggguucucgacgagguucu
                                   *********************	24:::44	23--43	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:333.miRNA:1799	cgacgagguucuucagguugu
                                  *********************	23:::43	22--42	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:333.miRNA:1800	ucgacgagguucuucagguug
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:333
	ggccccucgugcgccggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcgaugg
	((((((((((((((.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).)))))))))))).)).............(((((((((((........))))......((((.((((.(((..((((...)))))))))))))))........................))))))).....

###########################################################################################################################

>Contig2792.727.0	is_MIRNA
	VAL:	4.97	MeanVal:	81.148669	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            ++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            ++++++++++-++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    cccaagagcuacuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:334.miRNA:1801	gacgagguucuucagguuguu
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:334.miRNA:1802	acgagguucuucagguuguug
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:334.miRNA:1803	cgacgagguucuucagguugu
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:334.miRNA:1804	ucgacgagguucuucagguug
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:334.miRNA:1805	gguucucgacgagguucuuca
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:334.miRNA:1806	guucucgacgagguucuucag
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:334
	cggguucucgacgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcga
	.((((((((((.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).)))))))))).((.((((((.((...((((((..............)))))).(((..((((((((......))))))..))..)))..)).))))))..)).((((((.....((........)).....)))))).

###########################################################################################################################

>Contig2792.738.0	is_MIRNA
	VAL:	2.42	MeanVal:	34.9364875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            ++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            ++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    cuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:335.miRNA:1807	uguugcccaugaacuucagga
                                *********************	21:::41	21--41	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:335.miRNA:1808	ccaugaacuucaggagcuucu
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:335.miRNA:1809	ucagguuguugcccaugaacu
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:335.miRNA:1810	cagguuguugcccaugaacuu
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:335.miRNA:1811	uucagguuguugcccaugaac
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:335.miRNA:1812	agguuguugcccaugaacuuc
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:335
	cgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcgaugg
	.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).........(((.(((((.(((((.(((..........)))))....(((((.....((.....))...((((.((((.(((..((((...)))))))))))))))...........)))))......))).))).)).)))

###########################################################################################################################

>Contig2792.738.1	is_MIRNA
	VAL:	2.42	MeanVal:	34.9364875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucu-----cgaa-gac--ggcgg
            ++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++|||||++--|+++||+++++
            ++++++++++++++++++++++-++++++++++++++++++-----++---+++--+++++
    REV:    cuccaagaaguccaacaacgggcacuugaaguccucgaagacuccggcgaccugcuccguc
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:336.miRNA:1813	uguugcccaugaacuucagga
                                *********************	21:::41	21--41	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:336.miRNA:1814	ccaugaacuucaggagcuucu
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:336.miRNA:1815	ucagguuguugcccaugaacu
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:336.miRNA:1816	cagguuguugcccaugaacuu
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:336.miRNA:1817	uucagguuguugcccaugaac
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:336.miRNA:1818	agguuguugcccaugaacuuc
>>Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:336
	cgagguucuucagguuguugcccaugaacuucaggagcuucucgaagacggcggucgucucugccucguccagcggccucagaagcuccugaaguucacgggcaacaaccugaagaaccucaucgagaacccagcgcacgaggggaccgagcagaaccccggccacuacugcuuccgccugcagaagaaccgcgucuucuacgucagcgagucgcucgugaagcgcgccacaaacaucagcagaaagaaccugguggcgaugg
	.((((((((((((((((((((((.((((((((((((((((((((..((((((((......)))))..)))...)).....)))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))).........(((.(((((.((((((...(((((..............))))))))..((((.((.....((((.((((.(((..((((...))))))))))))))).........)).))))......))).))).)).)))

###########################################################################################################################

>Contig284.731.0	is_MIRNA
	VAL:	1.21	MeanVal:	9.942384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacccu---gggcccuuuaaccggaaaaac-uguuccgccuuuuuuccc
            ++++++|||+++--------+++++++++-|++--++-++++--+++++
            ++++++---+++-------|+++++++++--++--++|++++||+++++
    REV:    uugggaauucccccacccc-ggccuuuuuuugcgggg-ggag--aaggg
                     *********************	10:::30	7--27	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:337.miRNA:1819	gggcccuuuaaccggaaaaac
                      *********************	11:::31	8--27	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:337.miRNA:1820	ggcccuuuaaccggaaaaac-
                    *********************	9:::29	7--26	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:337.miRNA:1821	-gggcccuuuaaccggaaaaa
                         *********************	14:::34	11--30	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:337.miRNA:1822	ccuuuaaccggaaaaac-ugu
                          *********************	15:::35	12--31	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:337.miRNA:1823	cuuuaaccggaaaaac-uguu
                       *********************	12:::32	9--28	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:337.miRNA:1824	gcccuuuaaccggaaaaac-u
>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:337
	ggagacucccccccuccgggggccuccccuguuucccgacccugggcccuuuaaccggaaaaacuguuccgccuuuuuuccccuuucgggaagaggggggcguuuuuuuccggccccacccccuuaaggguuuucccaauuuucgggugggggggggguuugccccccuccagccgggggggguggguggggcggaaacccccaccccucucccccccccccacccg
	((((...(((((.....))))).))))..........(((((((((........(((((((((.((..((.((((..(((((.....)))))))))))..))..))))))))).......)))...))))))...........(((((((((((((((...(((((((((.....)))))))))((((((((.......)))))))).....)))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig284.731.1	is_MIRNA
	VAL:	1.17	MeanVal:	9.629509	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacccu---gggcccuuuaaccggaaaaac-uguuccgccuuuuuuccc
            ++++++|||+++--------+++++++++-|++++++-++++--+++++
            ++++++---+++-------|+++++++++--++++++|++++||+++++
    REV:    uugggaauucccccacccc-ggccuuuuuuugcgggg-ggag--aaggg
                     *********************	10:::30	7--27	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:338.miRNA:1825	gggcccuuuaaccggaaaaac
                      *********************	11:::31	8--27	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:338.miRNA:1826	ggcccuuuaaccggaaaaac-
                    *********************	9:::29	7--26	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:338.miRNA:1827	-gggcccuuuaaccggaaaaa
                        *********************	13:::33	10--29	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:338.miRNA:1828	cccuuuaaccggaaaaac-ug
                       *********************	12:::32	9--28	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:338.miRNA:1829	gcccuuuaaccggaaaaac-u
                         *********************	14:::34	11--30	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:338.miRNA:1830	ccuuuaaccggaaaaac-ugu
>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:338
	ggagacucccccccuccgggggccuccccuguuucccgacccugggcccuuuaaccggaaaaacuguuccgccuuuuuuccccuuucgggaagaggggggcguuuuuuuccggccccacccccuuaaggguuuucccaauuuucgggugggggggggguuugccccccuccagccgggggggguggguggggcggaaacccccaccccucucccccccccccacccg
	((((...(((((.....))))).))))..........(((((((((........(((((((((.((((((.((((..(((((.....)))))))))))))))..))))))))).......)))...))))))...........(((((((((((((((...(((((((((.....)))))))))((((((((.......)))))))).....)))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig284.752.0	is_MIRNA
	VAL:	2.62	MeanVal:	17.103723	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccuccccuguuucccgacccugggcccuuuaaccggaa
            +++-+++++-++++++++----+++---------+++++
            +++|+++++|++++++++--||+++---------+++++
    REV:    cgg-gggga-gaagggcuuu--ccccuuuuuuccgccuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:339.miRNA:1831	ucccgacccugggcccuuuaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:339.miRNA:1832	acccugggcccuuuaaccgga
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:339.miRNA:1833	cccugggcccuuuaaccggaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:339.miRNA:1834	uucccgacccugggcccuuua
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:339.miRNA:1835	gacccugggcccuuuaaccgg
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:339.miRNA:1836	cgacccugggcccuuuaaccg
>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:339
	gccuccccuguuucccgacccugggcccuuuaaccggaaaaacuguuccgccuuuuuuccccuuucgggaagaggggggcguuuuuuuccggccccacccccuuaaggguuuucccaauuuucgggugggggggggguuugccccccuccagccgggggggguggguggggcggaaacccccaccccucucccccccccccacccg
	(((.(((((.((((((((....(((.........(((((......))))).........)))..))))))))))))))))..........((....((((......))))....))......(((((((((((((((...(((((((((.....)))))))))((((((((.......)))))))).....)))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig284.767.0	is_MIRNA
	VAL:	1.17	MeanVal:	9.629509	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacccu---gggcccuuuaaccggaaaaac-uguuccgccuuuuuuccc
            ++++++|||+++--------+++++++++-|++++++-++++--+++++
            ++++++---+++-------|+++++++++--++++++|++++||+++++
    REV:    uugggaauucccccacccc-ggccuuuuuuugcgggg-ggag--aaggg
                     *********************	10:::30	7--27	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:340.miRNA:1837	gggcccuuuaaccggaaaaac
                      *********************	11:::31	8--27	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:340.miRNA:1838	ggcccuuuaaccggaaaaac-
                    *********************	9:::29	7--26	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:340.miRNA:1839	-gggcccuuuaaccggaaaaa
                        *********************	13:::33	10--29	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:340.miRNA:1840	cccuuuaaccggaaaaac-ug
                       *********************	12:::32	9--28	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:340.miRNA:1841	gcccuuuaaccggaaaaac-u
                         *********************	14:::34	11--30	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:340.miRNA:1842	ccuuuaaccggaaaaac-ugu
>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:340
	cgacccugggcccuuuaaccggaaaaacuguuccgccuuuuuuccccuuucgggaagaggggggcguuuuuuuccggccccacccccuuaaggguuuucccaauuuucgggugggggggggguuugccccccuccagccgggggggguggguggggcggaaacccccaccccucucccccccccccacccg
	.(((((((((........(((((((((.((((((.((((..(((((.....)))))))))))))))..))))))))).......)))...))))))...........(((((((((((((((...(((((((((.....)))))))))((((((((.......)))))))).....)))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig284.767.1	is_MIRNA
	VAL:	1.21	MeanVal:	9.942384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacccu---gggcccuuuaaccggaaaaac-uguuccgccuuuuuuccc
            ++++++|||+++--------+++++++++-|++--++-++++--+++++
            ++++++---+++-------|+++++++++--++--++|++++||+++++
    REV:    uugggaauucccccacccc-ggccuuuuuuugcgggg-ggag--aaggg
                     *********************	10:::30	7--27	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:341.miRNA:1843	gggcccuuuaaccggaaaaac
                      *********************	11:::31	8--27	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:341.miRNA:1844	ggcccuuuaaccggaaaaac-
                    *********************	9:::29	7--26	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:341.miRNA:1845	-gggcccuuuaaccggaaaaa
                         *********************	14:::34	11--30	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:341.miRNA:1846	ccuuuaaccggaaaaac-ugu
                          *********************	15:::35	12--31	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:341.miRNA:1847	cuuuaaccggaaaaac-uguu
                       *********************	12:::32	9--28	>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:341.miRNA:1848	gcccuuuaaccggaaaaac-u
>>Contig284.Lu0910.pre-miRNA:341
	cgacccugggcccuuuaaccggaaaaacuguuccgccuuuuuuccccuuucgggaagaggggggcguuuuuuuccggccccacccccuuaaggguuuucccaauuuucgggugggggggggguuugccccccuccagccgggggggguggguggggcggaaacccccaccccucucccccccccccacccg
	.(((((((((........(((((((((.((..((.((((..(((((.....)))))))))))..))..))))))))).......)))...))))))...........(((((((((((((((...(((((((((.....)))))))))((((((((.......)))))))).....)))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig2869.802.0	is_MIRNA
	VAL:	48.14	MeanVal:	221.509508	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaacacuuuggcccccccuuuuuuucucccu
            +++++++------++++++++++++++++++++++
            +++++++------++++++++++++++++++++++
    REV:    ucuuuuuuuuuucccggggggggggaaaagggggg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig2869.Lu0910.pre-miRNA:342.miRNA:1849	ggaaaacacuuuggccccccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig2869.Lu0910.pre-miRNA:342.miRNA:1850	gaaaacacuuuggcccccccu
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig2869.Lu0910.pre-miRNA:342.miRNA:1851	aaaacacuuuggcccccccuu
>>Contig2869.Lu0910.pre-miRNA:342
	cgggaaaacacuuuggcccccccuuuuuuucucccuuuucggggggaaaaggggggggggcccuuuuuuuuuucuauaaaaccuccccccccccuugugguaugagga
	.(((((((......((((((((((((((((((((((....))))))))))))))))))))))......)))))))......((((...((........))...)))).

###########################################################################################################################

>Contig2869.802.1	is_MIRNA
	VAL:	42.01	MeanVal:	194.574464	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaacacuuuggcccccccuuuuuuucucccu
            +++++++------++++++++++--++++++++++
            +++++++------++++++++++--++++++++++
    REV:    ucuuuuuuuuuucccggggggggggaaaagggggg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig2869.Lu0910.pre-miRNA:343.miRNA:1852	ggaaaacacuuuggccccccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig2869.Lu0910.pre-miRNA:343.miRNA:1853	gaaaacacuuuggcccccccu
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig2869.Lu0910.pre-miRNA:343.miRNA:1854	aaaacacuuuggcccccccuu
>>Contig2869.Lu0910.pre-miRNA:343
	cgggaaaacacuuuggcccccccuuuuuuucucccuuuucggggggaaaaggggggggggcccuuuuuuuuuucuauaaaaccuccccccccccuugugguaugagga
	.(((((((......((((((((((..((((((((((....))))))))))..))))))))))......)))))))......((((...((........))...)))).

###########################################################################################################################

>Contig2884.768.0	is_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	6.29175733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaagggauu--uauuaaauuuuug-gugugggg-gugguug-cucucuccu--ccccc
            +++++++--||++++------+++|++++++++|+++++--|++++++++-||+++++
            +++++++----++++----||+++-++++++++-+++++---++++++++---+++++
    REV:    uuucuuuuuuuauaagucu--aacauauaucccucauuacaagggggggguguggggg
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig2884.Lu0910.pre-miRNA:344.miRNA:1855	aagggauu--uauuaaauuuu
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig2884.Lu0910.pre-miRNA:344.miRNA:1856	agggauu--uauuaaauuuuu
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig2884.Lu0910.pre-miRNA:344.miRNA:1857	gggauu--uauuaaauuuuug
                  *********************	7:::27	7--24	>>Contig2884.Lu0910.pre-miRNA:344.miRNA:1858	auu--uauuaaauuuuug-gu
>>Contig2884.Lu0910.pre-miRNA:344
	uaaagggauuuauuaaauuuuuggugugggggugguugcucucuccuccccccgcggggguguggggggggaacauuacucccuauauacaaucugaauauuuuuuucuuuc
	.(((((((..((((......((((((((((((((((..((((((((.(((((...)))))...))))))))...))))).)))))))).)))....))))....))))))).

###########################################################################################################################

>Contig2925.619.0	is_MIRNA
	VAL:	4.36	MeanVal:	52.6299733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucuuuag--cagcauaauuccuuuuccaagccgcucu-acuccc
            ++++++++||++++----++++++++-----++++++-|++++++
            ++++++++--++++-|||++++++++-----++++++--++++++
    REV:    uagaagucaagucga---aaggaaaaagcgaggcgaguuugaggg
                                 *********************	22:::42	20--39	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:345.miRNA:1859	cuuuuccaagccgcucu-acu
                                  *********************	23:::43	21--40	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:345.miRNA:1860	uuuuccaagccgcucu-acuc
                               *********************	20:::40	18--37	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:345.miRNA:1861	uccuuuuccaagccgcucu-a
                              *********************	19:::39	17--36	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:345.miRNA:1862	uuccuuuuccaagccgcucu-
                             *********************	18:::38	16--36	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:345.miRNA:1863	auuccuuuuccaagccgcucu
                                   *********************	24:::44	22--41	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:345.miRNA:1864	uuuccaagccgcucu-acucc
>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:345
	caccucuaagcaucaacgcacgagcuucaacgccgaacuugauaucuuuagcagcauaauuccuuuuccaagccgcucuacucccgaucugcugggaggcguccuuggccaaccuggcuuuggaggcaaggccggagacgaagcgaugcauuuucuaagcugcggagaauugcagaggacgaaaugcaggagcgaaggggaguuugagcggagcgaaaaaggaaagcugaacugaagauggaggua
	.((((((..((......)).((((.(((......)))))))..((((((((((((....((((((((.....((((((.((((((..(((.((((...((.(((..((((.....))))..))).))....)))))))....((..((((((((.....((((((....)))))).....))))))))...))....))))))..)))))).....)))))))).))))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig2925.619.1	is_MIRNA
	VAL:	3.70	MeanVal:	44.60926	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuuag--cagcauaauuccuuuuccaagccgcucu-acuccc
            +++++++||++++----++++++++-----++++++-|++++++
            +++++++--++++-|||++++++++-----++++++--++++++
    REV:    agaagucaagucga---aaggaaaaagcgaggcgaguuugaggg
                                *********************	21:::41	19--38	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:346.miRNA:1865	cuuuuccaagccgcucu-acu
                                 *********************	22:::42	20--39	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:346.miRNA:1866	uuuuccaagccgcucu-acuc
                              *********************	19:::39	17--36	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:346.miRNA:1867	uccuuuuccaagccgcucu-a
                             *********************	18:::38	16--35	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:346.miRNA:1868	uuccuuuuccaagccgcucu-
                            *********************	17:::37	15--35	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:346.miRNA:1869	auuccuuuuccaagccgcucu
                                  *********************	23:::43	21--40	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:346.miRNA:1870	uuuccaagccgcucu-acucc
>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:346
	caccucuaagcaucaacgcacgagcuucaacgccgaacuugauaucuuuagcagcauaauuccuuuuccaagccgcucuacucccgaucugcugggaggcguccuuggccaaccuggcuuuggaggcaaggccggagacgaagcgaugcauuuucuaagcugcggagaauugcagaggacgaaaugcaggagcgaaggggaguuugagcggagcgaaaaaggaaagcugaacugaagauggaggua
	.(((((((...(((((....((.((......))))...))))).(((((((((((....((((((((.....((((((.((((((..(((.((((...((.(((..((((.....))))..))).))....)))))))....((..((((((((.....((((((....)))))).....))))))))...))....))))))..)))))).....)))))))).))))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig2925.638.0	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	30.01342	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuugauaucuuuag--cagcauaauuccuuuuccaagccgcucu-acuccc
            ++++--+++++++++||++++----++++++++-----++++++-|++++++
            ++++-|+++++++++--++++-|||++++++++-----++++++--++++++
    REV:    uggag-guagaagucaagucga---aaggaaaaagcgaggcgaguuugaggg
                                        *********************	29:::49	27--46	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:347.miRNA:1871	cuuuuccaagccgcucu-acu
                                         *********************	30:::50	28--47	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:347.miRNA:1872	uuuuccaagccgcucu-acuc
                                      *********************	27:::47	25--44	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:347.miRNA:1873	uccuuuuccaagccgcucu-a
                                     *********************	26:::46	24--43	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:347.miRNA:1874	uuccuuuuccaagccgcucu-
                                    *********************	25:::45	23--43	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:347.miRNA:1875	auuccuuuuccaagccgcucu
                                          *********************	31:::51	29--48	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:347.miRNA:1876	uuuccaagccgcucu-acucc
>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:347
	acgagcuucaacgccgaacuugauaucuuuagcagcauaauuccuuuuccaagccgcucuacucccgaucugcugggaggcguccuuggccaaccuggcuuuggaggcaaggccggagacgaagcgaugcauuuucuaagcugcggagaauugcagaggacgaaaugcaggagcgaaggggaguuugagcggagcgaaaaaggaaagcugaacugaagauggaggua
	.((.((......)))).((((..(((((((((((((....((((((((.....((((((.((((((..(((.((((...((.(((..((((.....))))..))).))....)))))))....((..((((((((.....((((((....)))))).....))))))))...))....))))))..)))))).....)))))))).))))..))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig2925.649.0	is_MIRNA
	VAL:	2.35	MeanVal:	28.31564	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccgaacuugauaucuuuag--cagcauaauuccuuuuccaagccgcucu-acuccc
            ++---++++--+++++++++||++++----++++++++-----++++++-|++++++
            ++-||++++-|+++++++++--++++-|||++++++++-----++++++--++++++
    REV:    cga--uggag-guagaagucaagucga---aaggaaaaagcgaggcgaguuugaggg
                                             *********************	34:::54	32--51	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:348.miRNA:1877	cuuuuccaagccgcucu-acu
                                              *********************	35:::55	33--52	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:348.miRNA:1878	uuuuccaagccgcucu-acuc
                                           *********************	32:::52	30--49	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:348.miRNA:1879	uccuuuuccaagccgcucu-a
                                          *********************	31:::51	29--48	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:348.miRNA:1880	uuccuuuuccaagccgcucu-
                                         *********************	30:::50	28--48	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:348.miRNA:1881	auuccuuuuccaagccgcucu
                                               *********************	36:::56	34--53	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:348.miRNA:1882	uuuccaagccgcucu-acucc
>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:348
	cgccgaacuugauaucuuuagcagcauaauuccuuuuccaagccgcucuacucccgaucugcugggaggcguccuuggccaaccuggcuuuggaggcaaggccggagacgaagcgaugcauuuucuaagcugcggagaauugcagaggacgaaaugcaggagcgaaggggaguuugagcggagcgaaaaaggaaagcugaacugaagauggagguagcu
	.((...((((..(((((((((((((....((((((((.....((((((.((((((..(((.((((...((.(((..((((.....))))..))).))....)))))))....((..((((((((.....((((((....)))))).....))))))))...))....))))))..)))))).....)))))))).))))..))))))))).)))).)).

###########################################################################################################################

>Contig2925.654.0	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	30.01342	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuugauaucuuuag--cagcauaauuccuuuuccaagccgcucu-acuccc
            ++++--+++++++++||++++----++++++++-----++++++-|++++++
            ++++-|+++++++++--++++-|||++++++++-----++++++--++++++
    REV:    uggag-guagaagucaagucga---aaggaaaaagcgaggcgaguuugaggg
                                        *********************	29:::49	27--46	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:349.miRNA:1883	cuuuuccaagccgcucu-acu
                                         *********************	30:::50	28--47	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:349.miRNA:1884	uuuuccaagccgcucu-acuc
                                      *********************	27:::47	25--44	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:349.miRNA:1885	uccuuuuccaagccgcucu-a
                                     *********************	26:::46	24--43	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:349.miRNA:1886	uuccuuuuccaagccgcucu-
                                    *********************	25:::45	23--43	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:349.miRNA:1887	auuccuuuuccaagccgcucu
                                          *********************	31:::51	29--48	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:349.miRNA:1888	uuuccaagccgcucu-acucc
>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:349
	aacuugauaucuuuagcagcauaauuccuuuuccaagccgcucuacucccgaucugcugggaggcguccuuggccaaccuggcuuuggaggcaaggccggagacgaagcgaugcauuuucuaagcugcggagaauugcagaggacgaaaugcaggagcgaaggggaguuugagcggagcgaaaaaggaaagcugaacugaagauggaggua
	.((((..(((((((((((((....((((((((.....((((((.((((((..(((.((((...((.(((..((((.....))))..))).))....)))))))....((..((((((((.....((((((....)))))).....))))))))...))....))))))..)))))).....)))))))).))))..))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig2925.660.0	is_MIRNA
	VAL:	5.49	MeanVal:	66.25686	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaucuuuag--cagcauaauuccuuuuccaagccgcucu-acuccc
            +++++++++||++++----++++++++-----++++++-|++++++
            +++++++++--++++-|||++++++++-----++++++--++++++
    REV:    guagaagucaagucga---aaggaaaaagcgaggcgaguuugaggg
                                  *********************	23:::43	21--40	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:350.miRNA:1889	cuuuuccaagccgcucu-acu
                                   *********************	24:::44	22--41	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:350.miRNA:1890	uuuuccaagccgcucu-acuc
                                *********************	21:::41	19--38	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:350.miRNA:1891	uccuuuuccaagccgcucu-a
                               *********************	20:::40	18--37	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:350.miRNA:1892	uuccuuuuccaagccgcucu-
                              *********************	19:::39	17--37	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:350.miRNA:1893	auuccuuuuccaagccgcucu
                                    *********************	25:::45	23--42	>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:350.miRNA:1894	uuuccaagccgcucu-acucc
>>Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:350
	auaucuuuagcagcauaauuccuuuuccaagccgcucuacucccgaucugcugggaggcguccuuggccaaccuggcuuuggaggcaaggccggagacgaagcgaugcauuuucuaagcugcggagaauugcagaggacgaaaugcaggagcgaaggggaguuugagcggagcgaaaaaggaaagcugaacugaagaugg
	.(((((((((((((....((((((((.....((((((.((((((..(((.((((...((.(((..((((.....))))..))).))....)))))))....((..((((((((.....((((((....)))))).....))))))))...))....))))))..)))))).....)))))))).))))..))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig2995.422.0	is_MIRNA
	VAL:	4.66	MeanVal:	6.355451	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuguucaaaguugaggugaccugcguuagau
            ++++-++++-++++++++--++---+++++++
            ++++|++++-++++++++--++--|+++++++
    REV:    caac-aguuacgauuucgacgguu-caauuua
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig2995.Lu0910.pre-miRNA:351.miRNA:1895	uguucaaaguugaggugaccu
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig2995.Lu0910.pre-miRNA:351.miRNA:1896	uuguucaaaguugaggugacc
>>Contig2995.Lu0910.pre-miRNA:351
	guuguucaaaguugaggugaccugcguuagauucugcauuuaacuuggcagcuuuagcauugacaacc
	((((.((((.((((((((..((...(((((((.....)))))))..))..)))))))).)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig3163.758.0	is_MIRNA
	VAL:	1.23	MeanVal:	6.15971666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccaccgggucgaucccuaccaaggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguac
            ++++++-+++++-------+++-+++++++---++++++++-++--++++++-+++++++
            ++++++-+++++-------+++-+++++++--|++++++++-++||++++++-+++++++
    REV:    ugguggaucggcauccuccggugucggcucca-ccguuuaggag--caaacgagaucgug
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig3163.Lu0910.pre-miRNA:352.miRNA:1897	gaucccuaccaaggccgagau
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig3163.Lu0910.pre-miRNA:352.miRNA:1898	cuaccaaggccgagaugggua
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig3163.Lu0910.pre-miRNA:352.miRNA:1899	accaaggccgagauggguaga
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig3163.Lu0910.pre-miRNA:352.miRNA:1900	cgaucccuaccaaggccgaga
                               *********************	20:::40	20--40	>>Contig3163.Lu0910.pre-miRNA:352.miRNA:1901	ccaaggccgagauggguagau
                                *********************	21:::41	21--41	>>Contig3163.Lu0910.pre-miRNA:352.miRNA:1902	caaggccgagauggguagauc
>>Contig3163.Lu0910.pre-miRNA:352
	ugccaccgggucgaucccuaccaaggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguacccgagugcuagagcaaacgaggauuugccaccucggcuguggccuccuacggcuaggugguc
	.((((((.(((((.......(((.(((((((...((((((((.((..((((((.(((((((....))))))).)))))))).))))))))..))))))).))).......))))).)))))).

###########################################################################################################################

>Contig3291.413.0	is_MIRNA
	VAL:	1.64	MeanVal:	10.0212998333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggcgaggagcuuccuucaguuugaau--aguaauguagggauugguaguaguuc
            ++++-+++++++++++---++++++--||+++++-++-++++--++++++-++++
            ++++|+++++++++++|||++++++----+++++-++|++++--++++++-++++
    REV:    uuug-ucuucgaagga---caaacucucuucguuuua-cuuuucuuauuaauaag
                               *********************	20:::40	20--38	>>Contig3291.Lu0910.pre-miRNA:353.miRNA:1903	guuugaau--aguaauguagg
                              *********************	19:::39	19--37	>>Contig3291.Lu0910.pre-miRNA:353.miRNA:1904	aguuugaau--aguaauguag
                                  *********************	23:::43	23--41	>>Contig3291.Lu0910.pre-miRNA:353.miRNA:1905	ugaau--aguaauguagggau
                                 *********************	22:::42	22--40	>>Contig3291.Lu0910.pre-miRNA:353.miRNA:1906	uugaau--aguaauguaggga
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig3291.Lu0910.pre-miRNA:353.miRNA:1907	aggagcuuccuucaguuugaa
                                *********************	21:::41	21--39	>>Contig3291.Lu0910.pre-miRNA:353.miRNA:1908	uuugaau--aguaauguaggg
>>Contig3291.Lu0910.pre-miRNA:353
	ucucccuccaggaaucuucugacugggaguuacuuuguaguucaauaagagcuucagcuccauuuagcugugguucacucgaauucaagguuucuucaugcaaauaaggcgaggagcuuccuucaguuugaauaguaauguagggauugguaguaguucuucugaauaauuauucuuuucauuuugcuucucucaaacaggaagcuucuguuuaacaguugauauaucagaguauuaauuaugcaagugaacccguguucagagaacauaagcucugcuauaugauauacugaaauaaaauauugcaacuugaggac
	.(((((..(((((...)))))...)))))..((((((.(((((.....((((..(((((......)))))..))))....))))))))))).(((((((((((...((((.(((((((((((...((((((..(((((.((.((((..((((((.((((....)))).))))))..)))))).)))))....)))))))))))))))))))))..((((..(((((.((((((.....(((((....(((((....))))).....))))))))))).))))).....))))..........)))))...)))))).

###########################################################################################################################

>Contig3347.378.1	is_MIRNA
	VAL:	1.96	MeanVal:	8.99135099999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccacuuuguugcaaaccacu--ucucuccc-ucuauaacgggg
            +++++++++-+++-+++++++||+++--++-|+++---++++++
            +++++++++-+++|+++++++--+++--++--+++--|++++++
    REV:    aggugggacuacg-uuggugacuagguuggucagacg-ugcccu
                   *********************	8:::28	8--26	>>Contig3347.Lu0910.pre-miRNA:354.miRNA:1909	uguugcaaaccacu--ucucu
                    *********************	9:::29	9--27	>>Contig3347.Lu0910.pre-miRNA:354.miRNA:1910	guugcaaaccacu--ucucuc
                     *********************	10:::30	10--28	>>Contig3347.Lu0910.pre-miRNA:354.miRNA:1911	uugcaaaccacu--ucucucc
                      *********************	11:::31	11--29	>>Contig3347.Lu0910.pre-miRNA:354.miRNA:1912	ugcaaaccacu--ucucuccc
                           *********************	16:::36	16--33	>>Contig3347.Lu0910.pre-miRNA:354.miRNA:1913	accacu--ucucuccc-ucua
                          *********************	15:::35	15--32	>>Contig3347.Lu0910.pre-miRNA:354.miRNA:1914	aaccacu--ucucuccc-ucu
>>Contig3347.Lu0910.pre-miRNA:354
	acguggauccacuuuguugcaaaccacuucucucccucuauaacggggcaacucccgugcagacugguuggaucagugguugcaucaggguggagacuga
	.......(((((((((.(((.((((((((((..((.(((...((((((....))))))..)))..))..)))..)))))))))).)))))))))......

###########################################################################################################################

>Contig3347.382.0	is_MIRNA
	VAL:	1.96	MeanVal:	8.99135099999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccacuuuguugcaaaccacu--ucucuccc-ucuauaacgggg
            +++++++++-+++-+++++++||+++--++-|+++---++++++
            +++++++++-+++|+++++++--+++--++--+++--|++++++
    REV:    aggugggacuacg-uuggugacuagguuggucagacg-ugcccu
                   *********************	8:::28	8--26	>>Contig3347.Lu0910.pre-miRNA:355.miRNA:1915	uguugcaaaccacu--ucucu
                    *********************	9:::29	9--27	>>Contig3347.Lu0910.pre-miRNA:355.miRNA:1916	guugcaaaccacu--ucucuc
                     *********************	10:::30	10--28	>>Contig3347.Lu0910.pre-miRNA:355.miRNA:1917	uugcaaaccacu--ucucucc
                      *********************	11:::31	11--29	>>Contig3347.Lu0910.pre-miRNA:355.miRNA:1918	ugcaaaccacu--ucucuccc
                           *********************	16:::36	16--33	>>Contig3347.Lu0910.pre-miRNA:355.miRNA:1919	accacu--ucucuccc-ucua
                          *********************	15:::35	15--32	>>Contig3347.Lu0910.pre-miRNA:355.miRNA:1920	aaccacu--ucucuccc-ucu
>>Contig3347.Lu0910.pre-miRNA:355
	ggauccacuuuguugcaaaccacuucucucccucuauaacggggcaacucccgugcagacugguuggaucagugguugcaucaggguggagacu
	...(((((((((.(((.((((((((((..((.(((...((((((....))))))..)))..))..)))..)))))))))).)))))))))....

###########################################################################################################################

>Contig3347.384.0	is_MIRNA
	VAL:	1.96	MeanVal:	8.99135099999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccacuuuguugcaaaccacu--ucucuccc-ucuauaacgggg
            +++++++++-+++-+++++++||+++--++-|+++---++++++
            +++++++++-+++|+++++++--+++--++--+++--|++++++
    REV:    aggugggacuacg-uuggugacuagguuggucagacg-ugcccu
                   *********************	8:::28	8--26	>>Contig3347.Lu0910.pre-miRNA:356.miRNA:1921	uguugcaaaccacu--ucucu
                    *********************	9:::29	9--27	>>Contig3347.Lu0910.pre-miRNA:356.miRNA:1922	guugcaaaccacu--ucucuc
                     *********************	10:::30	10--28	>>Contig3347.Lu0910.pre-miRNA:356.miRNA:1923	uugcaaaccacu--ucucucc
                      *********************	11:::31	11--29	>>Contig3347.Lu0910.pre-miRNA:356.miRNA:1924	ugcaaaccacu--ucucuccc
                           *********************	16:::36	16--33	>>Contig3347.Lu0910.pre-miRNA:356.miRNA:1925	accacu--ucucuccc-ucua
                          *********************	15:::35	15--32	>>Contig3347.Lu0910.pre-miRNA:356.miRNA:1926	aaccacu--ucucuccc-ucu
>>Contig3347.Lu0910.pre-miRNA:356
	auccacuuuguugcaaaccacuucucucccucuauaacggggcaacucccgugcagacugguuggaucagugguugcaucaggguggag
	.(((((((((.(((.((((((((((..((.(((...((((((....))))))..)))..))..)))..)))))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig3382.636.2	is_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	9.32117666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaa-cccuuugau----ugccaccucacggaaguuggu-cuu----aguguuggag
            ++++|+++++++++||||++++++++-----+++-++++|++-||||++++--++++
            ++++-+++++++++----++++++++---||+++-++++-++-----++++--++++
    REV:    ucuugggggagcugaacgacgguggauca--uucuacuaugaucuacucaccuucuc
                                  *********************	23:::43	18--37	>>Contig3382.Lu0910.pre-miRNA:357.miRNA:1927	accucacggaaguuggu-cuu
                              *********************	19:::39	14--34	>>Contig3382.Lu0910.pre-miRNA:357.miRNA:1928	ugccaccucacggaaguuggu
                                 *********************	22:::42	17--36	>>Contig3382.Lu0910.pre-miRNA:357.miRNA:1929	caccucacggaaguuggu-cu
                               *********************	20:::40	15--34	>>Contig3382.Lu0910.pre-miRNA:357.miRNA:1930	gccaccucacggaaguuggu-
                                *********************	21:::41	16--35	>>Contig3382.Lu0910.pre-miRNA:357.miRNA:1931	ccaccucacggaaguuggu-c
                             *********************	18:::38	14--33	>>Contig3382.Lu0910.pre-miRNA:357.miRNA:1932	-ugccaccucacggaaguugg
>>Contig3382.Lu0910.pre-miRNA:357
	cagaacccuuugauugccaccucacggaaguuggucuuaguguuggaguacagccucuuccacucaucuaguaucaucuuacuagguggcagcaagucgaggggguucuu
	.(((((((((((((((((((((.....(((.((((((.((((..((((......))))..)))).....)).)))).)))...))))))))....))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig3539.426.0	is_MIRNA
	VAL:	1.51	MeanVal:	6.6868865	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagguggcugguacuuggacuccauugguguuca
            ++++----++++-++++++++------+++++++
            ++++-|||++++|++++++++----||+++++++
    REV:    cuucu---acca-gaaccugaacaa--cauaagu
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig3539.Lu0910.pre-miRNA:358.miRNA:1933	cuuggacuccauugguguuca
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig3539.Lu0910.pre-miRNA:358.miRNA:1934	ugguacuuggacuccauuggu
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig3539.Lu0910.pre-miRNA:358.miRNA:1935	uacuuggacuccauugguguu
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig3539.Lu0910.pre-miRNA:358.miRNA:1936	guacuuggacuccauuggugu
>>Contig3539.Lu0910.pre-miRNA:358
	agagguggcugguacuuggacuccauugguguucacuauguugaauacaacaaguccaagaccaucuuca
	.((((....((((.((((((((......(((((((......)))))))....)))))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig3539.430.0	is_MIRNA
	VAL:	3.51	MeanVal:	18.8815775	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggc--ugguacuuggacuccauugguguuca
            ++++-||++++-++++++++------+++++++
            ++++---++++|++++++++----||+++++++
    REV:    cacuucuacca-gaaccugaacaa--cauaagu
                        *********************	13:::33	11--31	>>Contig3539.Lu0910.pre-miRNA:359.miRNA:1937	cuuggacuccauugguguuca
                   *********************	8:::28	6--26	>>Contig3539.Lu0910.pre-miRNA:359.miRNA:1938	ugguacuuggacuccauuggu
                      *********************	11:::31	9--29	>>Contig3539.Lu0910.pre-miRNA:359.miRNA:1939	uacuuggacuccauugguguu
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig3539.Lu0910.pre-miRNA:359.miRNA:1940	uggc--ugguacuuggacucc
                     *********************	10:::30	8--28	>>Contig3539.Lu0910.pre-miRNA:359.miRNA:1941	guacuuggacuccauuggugu
>>Contig3539.Lu0910.pre-miRNA:359
	guggcugguacuuggacuccauugguguucacuauguugaauacaacaaguccaagaccaucuucaca
	((((.((((.((((((((......(((((((......)))))))....))))))))))))...)))).

###########################################################################################################################

>Contig3588.306.0	is_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	6.91302933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagugg---gacuucuguugggaucaaguggg-ugaagaaacaguacagcaagaaguucucu----ucuu--gaacaacucugugauaugaugggauugc
            +++++-|||+++----+++++--++-+++---|+++++++----++++++++++-+++++++||||+++-||++++++-++---+++++---++++--++
            +++++----+++----+++++-|++|+++----+++++++--||++++++++++-+++++++----+++---++++++|++--|+++++--|++++--++
    REV:    cuuacaauacuguaauuagcua-ag-ucgaaaagcuuuuuag--gugucguuuugcaagagaaauaagaugguuuguu-aguu-uuguaag-uccuuuug
                                                  *********************	39:::59	35--55	>>Contig3588.Lu0910.pre-miRNA:360.miRNA:1942	aaacaguacagcaagaaguuc
                                               *********************	36:::56	32--52	>>Contig3588.Lu0910.pre-miRNA:360.miRNA:1943	aagaaacaguacagcaagaag
                                              *********************	35:::55	31--51	>>Contig3588.Lu0910.pre-miRNA:360.miRNA:1944	gaagaaacaguacagcaagaa
                                                   *********************	40:::60	36--56	>>Contig3588.Lu0910.pre-miRNA:360.miRNA:1945	aacaguacagcaagaaguucu
                                                     *********************	42:::62	38--58	>>Contig3588.Lu0910.pre-miRNA:360.miRNA:1946	caguacagcaagaaguucucu
                                                *********************	37:::57	33--53	>>Contig3588.Lu0910.pre-miRNA:360.miRNA:1947	agaaacaguacagcaagaagu
>>Contig3588.Lu0910.pre-miRNA:360
	agagugggacuucuguugggaucaagugggugaagaaacaguacagcaagaaguucucuucuugaacaacucugugauaugaugggauugcaucagguuuuccugaauguuuugauuguuugguagaauaaagagaacguuuugcuguggauuuuucgaaaagcugaaucgauuaaugucauaacauucc
	.(((((.(((....(((((..((.(((...(((((((....((((((((((.((((((((((.((((((.((...(((((...((((..((.....))..))))..)))))..))))))))...)))....))))))).))))))))))..)))))))....))))).)))))....)))....))))).

###########################################################################################################################

>Contig3634.850.0	is_MIRNA
	VAL:	52.85	MeanVal:	764.489715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcauaggccacc-auaucaucaaugagucggu--gcucau
            +++++++++++--|+++-+++--+++++++-++||++++++
            +++++++++++---+++-+++--+++++++-++--++++++
    REV:    ucguauccgguacauguugugacuacucagguaggcgagua
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig3634.Lu0910.pre-miRNA:361.miRNA:1948	auaggccacc-auaucaucaa
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig3634.Lu0910.pre-miRNA:361.miRNA:1949	uaggccacc-auaucaucaau
                    *********************	9:::29	9--28	>>Contig3634.Lu0910.pre-miRNA:361.miRNA:1950	ccacc-auaucaucaaugagu
                     *********************	10:::30	10--29	>>Contig3634.Lu0910.pre-miRNA:361.miRNA:1951	cacc-auaucaucaaugaguc
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig3634.Lu0910.pre-miRNA:361.miRNA:1952	ggccacc-auaucaucaauga
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig3634.Lu0910.pre-miRNA:361.miRNA:1953	gccacc-auaucaucaaugag
>>Contig3634.Lu0910.pre-miRNA:361
	gagcauaggccaccauaucaucaaugagucggugcucauaccauauuccagccuccucaaacuuggacuuccagcuagcuucauaaacuucuuggaagauauccuugaaucuuccaucguacuucuugaggauaguauuuuuugugcuaagauaaaguggccacuuuuucucaaaagcaacguucauagaagcaucagcaaaugagcggauggacucaucaguguuguacauggccuaugcua
	.(((((((((((..(((.(((..(((((((.((((((((.......(((((...........)))))......(((.(((((..........((((((((........)))))))).(((.(((.(((((((((((((.....))))))....(((((....)))))))))))))))..)))......)))))...)))..))))))..)).)))))))..))).)))...))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig3659.691.0	is_MIRNA
	VAL:	2.07	MeanVal:	4.855088	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucagagaaaacuaauagg--aauu--uugcuuaagcu
            ++++++++---++++++-||++++||+++++---+++
            ++++++++|||++++++---++++--+++++---+++
    REV:    ggucucuu---auuaucacauuaaacaacgauaacga
                       *********************	12:::32	12--28	>>Contig3659.Lu0910.pre-miRNA:362.miRNA:1954	uaauagg--aauu--uugcuu
                        *********************	13:::33	13--29	>>Contig3659.Lu0910.pre-miRNA:362.miRNA:1955	aauagg--aauu--uugcuua
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig3659.Lu0910.pre-miRNA:362.miRNA:1956	agagaaaacuaauagg--aau
>>Contig3659.Lu0910.pre-miRNA:362
	uucagagaaaacuaauaggaauuuugcuuaagcuucuuccacagcaauagcaacaaauuacacuauuauucucuggu
	.((((((((...((((((.(((((((((...(((........)))...)))))..))))...)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig3668.1104.0	is_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	8.53442	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggauaauuaaaaaaaaauaucuuugugggg
            +++++++++-----++++++++++++------++++
            +++++++++|||||++++++++++++||||||++++
    REV:    ccccccccu-----uuuuuuuuugug------cccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:363.miRNA:1957	ggggggauaauuaaaaaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:363.miRNA:1958	ggggauaauuaaaaaaaaaua
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:363.miRNA:1959	gggggggauaauuaaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:363.miRNA:1960	gggggauaauuaaaaaaaaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:363.miRNA:1961	gggauaauuaaaaaaaaauau
>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:363
	cgggggagugcaaaaaaaaaaaccccggcguaaugcccaauucccggaauuguccggaaccgcaacgaaaaauuuuauaaaugaugcaaaaaaaaauuuugggggccguuugcgccuggggggagacaaaccgccccccuauauaggggggggauaauuaaaaaaaaauaucuuugugggggccccccguguuuuuuuuuuccccccccg
	.(((((.(((............(((((((((((.((((.....(((((....))))).............................(((((.....))))).))))...))))))).))))..........))))))))......(((((((((.....((((((((((((......((((...))))))))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig3668.1125.0	is_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	8.53442	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggauaauuaaaaaaaaauaucuuugugggg
            +++++++++-----++++++++++++------++++
            +++++++++|||||++++++++++++||||||++++
    REV:    ccccccccu-----uuuuuuuuugug------cccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:364.miRNA:1962	ggggggauaauuaaaaaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:364.miRNA:1963	ggggauaauuaaaaaaaaaua
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:364.miRNA:1964	gggggggauaauuaaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:364.miRNA:1965	gggggauaauuaaaaaaaaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:364.miRNA:1966	gggauaauuaaaaaaaaauau
>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:364
	accccggcguaaugcccaauucccggaauuguccggaaccgcaacgaaaaauuuuauaaaugaugcaaaaaaaaauuuugggggccguuugcgccuggggggagacaaaccgccccccuauauaggggggggauaauuaaaaaaaaauaucuuugugggggccccccguguuuuuuuuuuccccccccggggga
	.(((((((((((.((((.....(((((....))))).............................(((((.....))))).))))...))))))).((((((..........))))))......(((((((((.....((((((((((((......((((...))))))))))))))))))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig3668.1129.0	is_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	8.53442	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggauaauuaaaaaaaaauaucuuugugggg
            +++++++++-----++++++++++++------++++
            +++++++++|||||++++++++++++||||||++++
    REV:    ccccccccu-----uuuuuuuuugug------cccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:365.miRNA:1967	ggggggauaauuaaaaaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:365.miRNA:1968	ggggauaauuaaaaaaaaaua
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:365.miRNA:1969	gggggggauaauuaaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:365.miRNA:1970	gggggauaauuaaaaaaaaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:365.miRNA:1971	gggauaauuaaaaaaaaauau
>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:365
	cggcguaaugcccaauucccggaauuguccggaaccgcaacgaaaaauuuuauaaaugaugcaaaaaaaaauuuugggggccguuugcgccuggggggagacaaaccgccccccuauauaggggggggauaauuaaaaaaaaauaucuuugugggggccccccguguuuuuuuuuuccccccccg
	.(((((((.((((.....(((((....))))).............................(((((.....))))).))))...))))))).((((((..........))))))......(((((((((.....((((((((((((......((((...))))))))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig3668.1146.0	is_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	8.53442	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggauaauuaaaaaaaaauaucuuugugggg
            +++++++++-----++++++++++++------++++
            +++++++++|||||++++++++++++||||||++++
    REV:    ccccccccu-----uuuuuuuuugug------cccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:366.miRNA:1972	ggggggauaauuaaaaaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:366.miRNA:1973	ggggauaauuaaaaaaaaaua
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:366.miRNA:1974	gggggggauaauuaaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:366.miRNA:1975	gggggauaauuaaaaaaaaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:366.miRNA:1976	gggauaauuaaaaaaaaauau
>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:366
	cccggaauuguccggaaccgcaacgaaaaauuuuauaaaugaugcaaaaaaaaauuuugggggccguuugcgccuggggggagacaaaccgccccccuauauaggggggggauaauuaaaaaaaaauaucuuugugggggccccccguguuuuuuuuuuccccccccggggga
	.(((((....)))))..((.......................................((((((.(((((..((.....))...))))).)))))).......(((((((((.....((((((((((((......((((...))))))))))))))))))))))))).))...

###########################################################################################################################

>Contig3668.1162.0	is_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	8.53442	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggauaauuaaaaaaaaauaucuuugugggg
            +++++++++-----++++++++++++------++++
            +++++++++|||||++++++++++++||||||++++
    REV:    ccccccccu-----uuuuuuuuugug------cccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:367.miRNA:1977	ggggggauaauuaaaaaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:367.miRNA:1978	ggggauaauuaaaaaaaaaua
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:367.miRNA:1979	gggggggauaauuaaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:367.miRNA:1980	gggggauaauuaaaaaaaaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:367.miRNA:1981	gggauaauuaaaaaaaaauau
>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:367
	accgcaacgaaaaauuuuauaaaugaugcaaaaaaaaauuuugggggccguuugcgccuggggggagacaaaccgccccccuauauaggggggggauaauuaaaaaaaaauaucuuugugggggccccccguguuuuuuuuuuccccccccggggga
	.((.......................................((((((.(((((..((.....))...))))).)))))).......(((((((((.....((((((((((((......((((...))))))))))))))))))))))))).))...

###########################################################################################################################

>Contig3668.1204.0	is_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	8.53442	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggauaauuaaaaaaaaauaucuuugugggg
            +++++++++-----++++++++++++------++++
            +++++++++|||||++++++++++++||||||++++
    REV:    ccccccccu-----uuuuuuuuugug------cccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:368.miRNA:1982	ggggggauaauuaaaaaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:368.miRNA:1983	ggggauaauuaaaaaaaaaua
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:368.miRNA:1984	gggggggauaauuaaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:368.miRNA:1985	gggggauaauuaaaaaaaaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:368.miRNA:1986	gggauaauuaaaaaaaaauau
>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:368
	gggggccguuugcgccuggggggagacaaaccgccccccuauauaggggggggauaauuaaaaaaaaauaucuuugugggggccccccguguuuuuuuuuuccccccccg
	((((((.(((((..((.....))...))))).)))))).......(((((((((.....((((((((((((......((((...))))))))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig3668.1221.0	is_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	8.53442	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggauaauuaaaaaaaaauaucuuugugggg
            +++++++++-----++++++++++++------++++
            +++++++++|||||++++++++++++||||||++++
    REV:    ccccccccu-----uuuuuuuuugug------cccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:369.miRNA:1987	ggggggauaauuaaaaaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:369.miRNA:1988	ggggauaauuaaaaaaaaaua
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:369.miRNA:1989	gggggggauaauuaaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:369.miRNA:1990	gggggauaauuaaaaaaaaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:369.miRNA:1991	gggauaauuaaaaaaaaauau
>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:369
	ggggggagacaaaccgccccccuauauaggggggggauaauuaaaaaaaaauaucuuugugggggccccccguguuuuuuuuuuccccccccg
	((((((..........))))))......(((((((((.....((((((((((((......((((...))))))))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig3668.1248.0	is_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	8.53442	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggauaauuaaaaaaaaauaucuuugugggg
            +++++++++-----++++++++++++------++++
            +++++++++|||||++++++++++++||||||++++
    REV:    ccccccccu-----uuuuuuuuugug------cccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:370.miRNA:1992	ggggggauaauuaaaaaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:370.miRNA:1993	ggggauaauuaaaaaaaaaua
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:370.miRNA:1994	gggggggauaauuaaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:370.miRNA:1995	gggggauaauuaaaaaaaaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:370.miRNA:1996	gggauaauuaaaaaaaaauau
>>Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:370
	aggggggggauaauuaaaaaaaaauaucuuugugggggccccccguguuuuuuuuuuccccccccg
	.(((((((((.....((((((((((((......((((...))))))))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig3679.417.0	is_MIRNA
	VAL:	10.53	MeanVal:	28.6086733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucuucaaagagggaugauaguucuuaucauuauuauuag
            ++--++++-++++++-----+++-++++++++++++++++
            ++--++++-++++++|||||+++-++++++++++++++++
    REV:    caaugguuccuuccu-----uaguaguaguaguaguaguu
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig3679.Lu0910.pre-miRNA:371.miRNA:1997	uaguucuuaucauuauuauua
                               *********************	20:::40	20--40	>>Contig3679.Lu0910.pre-miRNA:371.miRNA:1998	aguucuuaucauuauuauuag
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig3679.Lu0910.pre-miRNA:371.miRNA:1999	ucuucaaagagggaugauagu
>>Contig3679.Lu0910.pre-miRNA:371
	cgucuucaaagagggaugauaguucuuaucauuauuauuagcaccagauugaugaugaugaugaugauuccuuccuugguaacc
	.((..((((.((((((.....(((.((((((((((((((((.......)))))))))))))))).))))))))).))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig3679.421.0	is_MIRNA
	VAL:	5.44	MeanVal:	10.2617686666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaaagagggaugauaguucuuaucauuauuauuag
            ++++-++++++-----+++-++++++++++++++++
            ++++-++++++|||||+++-++++++++++++++++
    REV:    gguuccuuccu-----uaguaguaguaguaguaguu
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig3679.Lu0910.pre-miRNA:372.miRNA:2000	uaguucuuaucauuauuauua
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig3679.Lu0910.pre-miRNA:372.miRNA:2001	aguucuuaucauuauuauuag
>>Contig3679.Lu0910.pre-miRNA:372
	uucaaagagggaugauaguucuuaucauuauuauuagcaccagauugaugaugaugaugaugauuccuuccuuggu
	.((((.((((((.....(((.((((((((((((((((.......)))))))))))))))).))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig3679.426.0	is_MIRNA
	VAL:	7.58	MeanVal:	38.467485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagggaugauaguuc-uuaucauuauuauuag
            ++++++-++----++|++++++++++++++++
            ++++++-++-|||++-++++++++++++++++
    REV:    uuccuuccuu---aguaguaguaguaguaguu
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig3679.Lu0910.pre-miRNA:373.miRNA:2002	augauaguuc-uuaucauuau
                    *********************	9:::29	9--28	>>Contig3679.Lu0910.pre-miRNA:373.miRNA:2003	auaguuc-uuaucauuauuau
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig3679.Lu0910.pre-miRNA:373.miRNA:2004	gauaguuc-uuaucauuauua
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig3679.Lu0910.pre-miRNA:373.miRNA:2005	agggaugauaguuc-uuauca
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig3679.Lu0910.pre-miRNA:373.miRNA:2006	gggaugauaguuc-uuaucau
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig3679.Lu0910.pre-miRNA:373.miRNA:2007	gaugauaguuc-uuaucauua
>>Contig3679.Lu0910.pre-miRNA:373
	agagggaugauaguucuuaucauuauuauuagcaccagauugaugaugaugaugaugauuccuuccuug
	.((((((.((....((((((((((((((((((.......)))))))))))))))).)).)).)))))).

###########################################################################################################################

>Contig3815.683.0	is_MIRNA
	VAL:	1.08	MeanVal:	5.69280666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccugcugcugg--cuguggauucgaauccgau
            ++++-----++++||+++++++++++----++++
            ++++--|||++++--+++++++++++----++++
    REV:    gaggua---gaccuggacaccuaagcaacagcug
                        *********************	13:::33	13--31	>>Contig3815.Lu0910.pre-miRNA:374.miRNA:2008	g--cuguggauucgaauccga
                      *********************	11:::31	11--29	>>Contig3815.Lu0910.pre-miRNA:374.miRNA:2009	ugg--cuguggauucgaaucc
                     *********************	10:::30	10--28	>>Contig3815.Lu0910.pre-miRNA:374.miRNA:2010	cugg--cuguggauucgaauc
                       *********************	12:::32	12--30	>>Contig3815.Lu0910.pre-miRNA:374.miRNA:2011	gg--cuguggauucgaauccg
                         *********************	14:::34	14--32	>>Contig3815.Lu0910.pre-miRNA:374.miRNA:2012	--cuguggauucgaauccgau
>>Contig3815.Lu0910.pre-miRNA:374
	gcuccugcugcuggcuguggauucgaauccgauucagucgacaacgaauccacagguccagauggagg
	.((((.....(((((((((((((((....((((...))))....)))))))))))..))))..)))).

###########################################################################################################################

>Contig3921.895.1	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	6.36869599999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucucaaucucuuccucuuuagcccuga---aguugg
            ++++++++++---++++++++++-+++|||++++++
            ++++++++++---++++++++++-+++---++++++
    REV:    ggaguuggaguucgaggagucggcacuuagucgacu
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig3921.Lu0910.pre-miRNA:375.miRNA:2013	cucaaucucuuccucuuuagc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig3921.Lu0910.pre-miRNA:375.miRNA:2014	ucaaucucuuccucuuuagcc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig3921.Lu0910.pre-miRNA:375.miRNA:2015	aaucucuuccucuuuagcccu
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig3921.Lu0910.pre-miRNA:375.miRNA:2016	cucuuccucuuuagcccuga-
>>Contig3921.Lu0910.pre-miRNA:375
	cucucaaucucuuccucuuuagcccugaaguuggagagcacagaccuagacaucuccucaucuuccuuggacaucuggcugcugaagcucaagcucccagaugucugaaccaucagcugauucacggcugaggagcuugagguugaggu
	.((((((((((...((((((((((.(((((((((.(((...(((........))).))).......((((((((((((..(((........)))..))))))))))))....))))))...))).))))))))))...)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig3943.332.0	is_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	9.290988	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcc---ggcuuuggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuuc-gccguugacuua---gccgg
            +++|||+++---+++++++++++-+++-------+++--+++++++-----|+++++++-----|||+++++
            +++---+++-||+++++++++++|+++-------+++--+++++++------+++++++--------+++++
    REV:    cggcuuccgc--uuucgucgucg-ucgauguuuccgauucggcuuccgcuuucggcaacacguauuccgguu
                                         *********************	30:::50	27--47	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:376.miRNA:2017	cuuccgcuucgcuggagacuu
                                        *********************	29:::49	26--46	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:376.miRNA:2018	ccuuccgcuucgcuggagacu
                                          *********************	31:::51	28--48	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:376.miRNA:2019	uuccgcuucgcuggagacuuc
                                       *********************	28:::48	25--45	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:376.miRNA:2020	gccuuccgcuucgcuggagac
                                           *********************	32:::52	29--48	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:376.miRNA:2021	uccgcuucgcuggagacuuc-
                                                *********************	37:::57	34--53	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:376.miRNA:2022	uucgcuggagacuuc-gccgu
>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:376
	agcugucuucgcugcuuuggcaaccggcuuaggagcagacgccuuccucuucggugcugaucucgaagcuggcguaaccgcuuuagcuuugguagcagcggcuuuagccuucggcuuagccuuugcagcgccugcagcaggcuuagcagcugucuucgccuucuuggcugccggcuuuggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuucgccguugacuuagccggaacuuuggccuuaugcacaacggcuuucgccuucggcuuagccuuuguagcugcugcugcuuucgccuucggcuucgcugcagccuuugucgcugcuuuggguuuggccgcugcuuuugguuucccggcggcggcggagacaggcuucuuagcugcuggaacugcagcggaugaagccgagcg
	.(((((((((((((((((((.((((((....(((.(((.((((.........))))))).)))(((((((((((....))))..)))))))..((((((((((..(((((..(((...)))...((((((...((((.(((((..(((((.......(((.....))).((((((...(((((((((((.(((.......(((..(((((((.....(((((((.....(((((....)))))........)))))))......)))))))..))).......)))))))))))))).)))...)))...))))))))))))))))))))...))))).)))))))))).))))))..)))).)))))))))))).((((((...(((((.......)))))....)))))).))).

###########################################################################################################################

>Contig3943.332.1	is_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	9.290988	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcc---ggcuuuggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuuc-gccguugacuua---gccgg
            +++|||+++---+++++++++++-+++-------+++--+++++++-----|+++++++-----|||+++++
            +++---+++-||+++++++++++|+++-------+++--+++++++------+++++++--------+++++
    REV:    cggcuuccgc--uuucgucgucg-ucgauguuuccgauucggcuuccgcuuucggcaacacguauuccgguu
                                         *********************	30:::50	27--47	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:377.miRNA:2023	cuuccgcuucgcuggagacuu
                                        *********************	29:::49	26--46	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:377.miRNA:2024	ccuuccgcuucgcuggagacu
                                          *********************	31:::51	28--48	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:377.miRNA:2025	uuccgcuucgcuggagacuuc
                                       *********************	28:::48	25--45	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:377.miRNA:2026	gccuuccgcuucgcuggagac
                                           *********************	32:::52	29--48	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:377.miRNA:2027	uccgcuucgcuggagacuuc-
                                                *********************	37:::57	34--53	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:377.miRNA:2028	uucgcuggagacuuc-gccgu
>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:377
	agcugucuucgcugcuuuggcaaccggcuuaggagcagacgccuuccucuucggugcugaucucgaagcuggcguaaccgcuuuagcuuugguagcagcggcuuuagccuucggcuuagccuuugcagcgccugcagcaggcuuagcagcugucuucgccuucuuggcugccggcuuuggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuucgccguugacuuagccggaacuuuggccuuaugcacaacggcuuucgccuucggcuuagccuuuguagcugcugcugcuuucgccuucggcuucgcugcagccuuugucgcugcuuuggguuuggccgcugcuuuugguuucccggcggcggcggagacaggcuucuuagcugcuggaacugcagcggaugaagccgagcg
	.(((((((((((((((((((.((((((....(((.(((.((((.........))))))).)))(((((((((((....))))..)))))))..((((((((((..((((...)))).(((((..((((((...((((.(((((..(((((.......(((.....))).((((((...(((((((((((.(((.......(((..(((((((.....(((((((.....(((((....)))))........)))))))......)))))))..))).......)))))))))))))).)))...)))...))))))))))))))))))))...))))).)))))))))).))))))..)))).)))))))))))).((((((...(((((.......)))))....)))))).))).

###########################################################################################################################

>Contig3943.336.0	is_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	9.290988	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcc---ggcuuuggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuuc-gccguugacuua---gccgg
            +++|||+++---+++++++++++-+++-------+++--+++++++-----|+++++++-----|||+++++
            +++---+++-||+++++++++++|+++-------+++--+++++++------+++++++--------+++++
    REV:    cggcuuccgc--uuucgucgucg-ucgauguuuccgauucggcuuccgcuuucggcaacacguauuccgguu
                                         *********************	30:::50	27--47	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:378.miRNA:2029	cuuccgcuucgcuggagacuu
                                        *********************	29:::49	26--46	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:378.miRNA:2030	ccuuccgcuucgcuggagacu
                                          *********************	31:::51	28--48	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:378.miRNA:2031	uuccgcuucgcuggagacuuc
                                       *********************	28:::48	25--45	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:378.miRNA:2032	gccuuccgcuucgcuggagac
                                           *********************	32:::52	29--48	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:378.miRNA:2033	uccgcuucgcuggagacuuc-
                                                *********************	37:::57	34--53	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:378.miRNA:2034	uucgcuggagacuuc-gccgu
>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:378
	gucuucgcugcuuuggcaaccggcuuaggagcagacgccuuccucuucggugcugaucucgaagcuggcguaaccgcuuuagcuuugguagcagcggcuuuagccuucggcuuagccuuugcagcgccugcagcaggcuuagcagcugucuucgccuucuuggcugccggcuuuggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuucgccguugacuuagccggaacuuuggccuuaugcacaacggcuuucgccuucggcuuagccuuuguagcugcugcugcuuucgccuucggcuucgcugcagccuuugucgcugcuuuggguuuggccgcugcuuuugguuucccggcggcggcggagacaggcuucuuagcugcuggaacugcagcggaugaagccg
	((((((((((((((((.((((((....(((.(((.((((.........))))))).)))(((((((((((....))))..)))))))..((((((((((..(((((..(((...)))...((((((...((((.(((((..(((((.......(((.....))).((((((...(((((((((((.(((.......(((..(((((((.....(((((((.....(((((....)))))........)))))))......)))))))..))).......)))))))))))))).)))...)))...))))))))))))))))))))...))))).)))))))))).))))))..)))).)))))))))))).((((((...(((((.......)))))....)))))).

###########################################################################################################################

>Contig3943.336.1	is_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	9.290988	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcc---ggcuuuggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuuc-gccguugacuua---gccgg
            +++|||+++---+++++++++++-+++-------+++--+++++++-----|+++++++-----|||+++++
            +++---+++-||+++++++++++|+++-------+++--+++++++------+++++++--------+++++
    REV:    cggcuuccgc--uuucgucgucg-ucgauguuuccgauucggcuuccgcuuucggcaacacguauuccgguu
                                         *********************	30:::50	27--47	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:379.miRNA:2035	cuuccgcuucgcuggagacuu
                                        *********************	29:::49	26--46	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:379.miRNA:2036	ccuuccgcuucgcuggagacu
                                          *********************	31:::51	28--48	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:379.miRNA:2037	uuccgcuucgcuggagacuuc
                                       *********************	28:::48	25--45	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:379.miRNA:2038	gccuuccgcuucgcuggagac
                                           *********************	32:::52	29--48	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:379.miRNA:2039	uccgcuucgcuggagacuuc-
                                                *********************	37:::57	34--53	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:379.miRNA:2040	uucgcuggagacuuc-gccgu
>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:379
	gucuucgcugcuuuggcaaccggcuuaggagcagacgccuuccucuucggugcugaucucgaagcuggcguaaccgcuuuagcuuugguagcagcggcuuuagccuucggcuuagccuuugcagcgccugcagcaggcuuagcagcugucuucgccuucuuggcugccggcuuuggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuucgccguugacuuagccggaacuuuggccuuaugcacaacggcuuucgccuucggcuuagccuuuguagcugcugcugcuuucgccuucggcuucgcugcagccuuugucgcugcuuuggguuuggccgcugcuuuugguuucccggcggcggcggagacaggcuucuuagcugcuggaacugcagcggaugaagccg
	((((((((((((((((.((((((....(((.(((.((((.........))))))).)))(((((((((((....))))..)))))))..((((((((((..((((...)))).(((((..((((((...((((.(((((..(((((.......(((.....))).((((((...(((((((((((.(((.......(((..(((((((.....(((((((.....(((((....)))))........)))))))......)))))))..))).......)))))))))))))).)))...)))...))))))))))))))))))))...))))).)))))))))).))))))..)))).)))))))))))).((((((...(((((.......)))))....)))))).

###########################################################################################################################

>Contig3943.387.0	is_MIRNA
	VAL:	1.73	MeanVal:	16.737882	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuuc-gccguugacuua---gccgg
            +++++++++++-+++-------+++--+++++++-----|+++++++-----|||+++++
            +++++++++++|+++-------+++--+++++++------+++++++--------+++++
    REV:    uuucgucgucg-ucgauguuuccgauucggcuuccgcuuucggcaacacguauuccgguu
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:380.miRNA:2041	cuuccgcuucgcuggagacuu
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:380.miRNA:2042	ccuuccgcuucgcuggagacu
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:380.miRNA:2043	uuccgcuucgcuggagacuuc
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:380.miRNA:2044	gccuuccgcuucgcuggagac
                               *********************	20:::40	20--39	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:380.miRNA:2045	uccgcuucgcuggagacuuc-
                                    *********************	25:::45	25--44	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:380.miRNA:2046	uucgcuggagacuuc-gccgu
>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:380
	gcugaucucgaagcuggcguaaccgcuuuagcuuugguagcagcggcuuuagccuucggcuuagccuuugcagcgccugcagcaggcuuagcagcugucuucgccuucuuggcugccggcuuuggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuucgccguugacuuagccggaacuuuggccuuaugcacaacggcuuucgccuucggcuuagccuuuguagcugcugcugcuuucgccuucggcuucgcugcagccuuugucgcugcuuuggguuuggccgcugcuuuugguuucccggcggcggcggagacaggcuucuuagcugcuggaacugcagcggaugaagccgag
	((((...((((((((((((....))))..))))))))...))))(((....))).(((((((..((.((((((..((.((((((((...(((..(((((((((((.....(((((.((((...(((((((((((.(((.......(((..(((((((.....(((((((.....(((((....)))))........)))))))......)))))))..))).......)))))))))))))).(((...)))...)))))))))......((((((..(((...(((((.......))))).))))))))))))))))))))))).))).))))).))..)))))).))...))))))).

###########################################################################################################################

>Contig3943.402.0	is_MIRNA
	VAL:	1.73	MeanVal:	16.737882	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuuc-gccguugacuua---gccgg
            +++++++++++-+++-------+++--+++++++-----|+++++++-----|||+++++
            +++++++++++|+++-------+++--+++++++------+++++++--------+++++
    REV:    uuucgucgucg-ucgauguuuccgauucggcuuccgcuuucggcaacacguauuccgguu
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:381.miRNA:2047	cuuccgcuucgcuggagacuu
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:381.miRNA:2048	ccuuccgcuucgcuggagacu
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:381.miRNA:2049	uuccgcuucgcuggagacuuc
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:381.miRNA:2050	gccuuccgcuucgcuggagac
                               *********************	20:::40	20--39	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:381.miRNA:2051	uccgcuucgcuggagacuuc-
                                    *********************	25:::45	25--44	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:381.miRNA:2052	uucgcuggagacuuc-gccgu
>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:381
	ggcguaaccgcuuuagcuuugguagcagcggcuuuagccuucggcuuagccuuugcagcgccugcagcaggcuuagcagcugucuucgccuucuuggcugccggcuuuggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuucgccguugacuuagccggaacuuuggccuuaugcacaacggcuuucgccuucggcuuagccuuuguagcugcugcugcuuucgccuucggcuucgcugcagccuuugucgcugcuuuggguuuggccgcugcuuuugguuucccggcggcggcggagacaggcuucuuagcugcuggaacugcagcggaugaagccgag
	(((....(((((...(((.....)))))))).....))).(((((((..((.((((((..((.((((((((...(((..(((((((((((.....(((((.((((...(((((((((((.(((.......(((..(((((((.....(((((((.....(((((....)))))........)))))))......)))))))..))).......)))))))))))))).(((...)))...)))))))))......((((((..(((...(((((.......))))).))))))))))))))))))))))).))).))))).))..)))))).))...))))))).

###########################################################################################################################

>Contig3943.425.0	is_MIRNA
	VAL:	1.73	MeanVal:	16.737882	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuuc-gccguugacuua---gccgg
            +++++++++++-+++-------+++--+++++++-----|+++++++-----|||+++++
            +++++++++++|+++-------+++--+++++++------+++++++--------+++++
    REV:    uuucgucgucg-ucgauguuuccgauucggcuuccgcuuucggcaacacguauuccgguu
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:382.miRNA:2053	cuuccgcuucgcuggagacuu
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:382.miRNA:2054	ccuuccgcuucgcuggagacu
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:382.miRNA:2055	uuccgcuucgcuggagacuuc
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:382.miRNA:2056	gccuuccgcuucgcuggagac
                               *********************	20:::40	20--39	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:382.miRNA:2057	uccgcuucgcuggagacuuc-
                                    *********************	25:::45	25--44	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:382.miRNA:2058	uucgcuggagacuuc-gccgu
>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:382
	agcagcggcuuuagccuucggcuuagccuuugcagcgccugcagcaggcuuagcagcugucuucgccuucuuggcugccggcuuuggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuucgccguugacuuagccggaacuuuggccuuaugcacaacggcuuucgccuucggcuuagccuuuguagcugcugcugcuuucgccuucggcuucgcugcagccuuugucgcugcuuuggguuuggccgcugcuuuugguuucccggcggcggcggagacaggcuucuuagcugcuggaacugcagcggaugaagccgagcg
	.((...(((....))).(((((((..((.((((((..((.((((((((...(((..(((((((((((.....(((((.((((...(((((((((((.(((.......(((..(((((((.....(((((((.....(((((....)))))........)))))))......)))))))..))).......)))))))))))))).(((...)))...)))))))))......((((((..(((...(((((.......))))).))))))))))))))))))))))).))).))))).))..)))))).))...))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig3943.430.0	is_MIRNA
	VAL:	1.73	MeanVal:	16.737882	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuuc-gccguugacuua---gccgg
            +++++++++++-+++-------+++--+++++++-----|+++++++-----|||+++++
            +++++++++++|+++-------+++--+++++++------+++++++--------+++++
    REV:    uuucgucgucg-ucgauguuuccgauucggcuuccgcuuucggcaacacguauuccgguu
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:383.miRNA:2059	cuuccgcuucgcuggagacuu
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:383.miRNA:2060	ccuuccgcuucgcuggagacu
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:383.miRNA:2061	uuccgcuucgcuggagacuuc
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:383.miRNA:2062	gccuuccgcuucgcuggagac
                               *********************	20:::40	20--39	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:383.miRNA:2063	uccgcuucgcuggagacuuc-
                                    *********************	25:::45	25--44	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:383.miRNA:2064	uucgcuggagacuuc-gccgu
>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:383
	cggcuuuagccuucggcuuagccuuugcagcgccugcagcaggcuuagcagcugucuucgccuucuuggcugccggcuuuggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuucgccguugacuuagccggaacuuuggccuuaugcacaacggcuuucgccuucggcuuagccuuuguagcugcugcugcuuucgccuucggcuucgcugcagccuuugucgcugcuuuggguuuggccgcugcuuuugguuucccggcggcggcggagacaggcuucuuagcugcuggaacugcagcggaugaagccgag
	.(((....))).(((((((..((.((((((..((.((((((((...(((..(((((((((((.....(((((.((((...(((((((((((.(((.......(((..(((((((.....(((((((.....(((((....)))))........)))))))......)))))))..))).......)))))))))))))).(((...)))...)))))))))......((((((..(((...(((((.......))))).))))))))))))))))))))))).))).))))).))..)))))).))...))))))).

###########################################################################################################################

>Contig3943.437.0	is_MIRNA
	VAL:	1.73	MeanVal:	16.737882	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuuc-gccguugacuua---gccgg
            +++++++++++-+++-------+++--+++++++-----|+++++++-----|||+++++
            +++++++++++|+++-------+++--+++++++------+++++++--------+++++
    REV:    uuucgucgucg-ucgauguuuccgauucggcuuccgcuuucggcaacacguauuccgguu
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:384.miRNA:2065	cuuccgcuucgcuggagacuu
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:384.miRNA:2066	ccuuccgcuucgcuggagacu
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:384.miRNA:2067	uuccgcuucgcuggagacuuc
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:384.miRNA:2068	gccuuccgcuucgcuggagac
                               *********************	20:::40	20--39	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:384.miRNA:2069	uccgcuucgcuggagacuuc-
                                    *********************	25:::45	25--44	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:384.miRNA:2070	uucgcuggagacuuc-gccgu
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:384.miRNA:2071	uuccgcuucgcuggagacuuc
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:384.miRNA:2072	cuuccgcuucgcuggagacuu
                                 *********************	22:::42	22--41	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:384.miRNA:2073	cgcuucgcuggagacuuc-gc
                                *********************	21:::41	21--40	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:384.miRNA:2074	ccgcuucgcuggagacuuc-g
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:384.miRNA:2075	cgccuuccgcuucgcuggaga
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:384.miRNA:2076	ccuuccgcuucgcuggagacu
>Contig3943.437.0	is_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	5.353549	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccuucggcuuag-ccuuugcagcgccugcagc-aggcuuagcagcugucuucgcc
            ++--+++++++--|++-++++++--++-+++++|+++---+++--+++++++++++
            ++||+++++++---++-++++++--++-+++++-+++-||+++||+++++++++++
    REV:    cg--agccgaaguaggcgacgucaaggucgucgauucu--ucg--gacagaggcgg
                             *********************	18:::38	17--36	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:385.miRNA:2077	uugcagcgccugcagc-aggc
                            *********************	17:::37	16--35	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:385.miRNA:2078	uuugcagcgccugcagc-agg
                              *********************	19:::39	18--37	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:385.miRNA:2079	ugcagcgccugcagc-aggcu
                           *********************	16:::36	15--34	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:385.miRNA:2080	cuuugcagcgccugcagc-ag
                               *********************	20:::40	19--38	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:385.miRNA:2081	gcagcgccugcagc-aggcuu
                                    *********************	25:::45	24--43	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:385.miRNA:2082	gccugcagc-aggcuuagcag
                              *********************	19:::39	18--37	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:385.miRNA:2083	ugcagcgccugcagc-aggcu
                             *********************	18:::38	17--36	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:385.miRNA:2084	uugcagcgccugcagc-aggc
                                 *********************	22:::42	21--40	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:385.miRNA:2085	agcgccugcagc-aggcuuag
                                *********************	21:::41	20--39	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:385.miRNA:2086	cagcgccugcagc-aggcuua
                          *********************	15:::35	14--33	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:385.miRNA:2087	ccuuugcagcgccugcagc-a
                            *********************	17:::37	16--35	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:385.miRNA:2088	uuugcagcgccugcagc-agg
>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:385
	agccuucggcuuagccuuugcagcgccugcagcaggcuuagcagcugucuucgccuucuuggcugccggcuuuggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuucgccguugacuuagccggaacuuuggccuuaugcacaacggcuuucgccuucggcuuagccuuuguagcugcugcugcuuucgccuucggcuucgcugcagccuuugucgcugcuuuggguuuggccgcugcuuuugguuucccggcggcggcggagacaggcuucuuagcugcuggaacugcagcggaugaagccgagcg
	.((..(((((((..((.((((((..((.((((((((...(((..(((((((((((.....(((((.((((...(((((((((((.(((.......(((..(((((((.....(((((((.....(((((....)))))........)))))))......)))))))..))).......)))))))))))))).(((...)))...)))))))))......((((((..(((...(((((.......))))).))))))))))))))))))))))).))).))))).))..)))))).))...))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig3943.440.0	is_MIRNA
	VAL:	1.73	MeanVal:	16.737882	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuuc-gccguugacuua---gccgg
            +++++++++++-+++-------+++--+++++++-----|+++++++-----|||+++++
            +++++++++++|+++-------+++--+++++++------+++++++--------+++++
    REV:    uuucgucgucg-ucgauguuuccgauucggcuuccgcuuucggcaacacguauuccgguu
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:386.miRNA:2089	cuuccgcuucgcuggagacuu
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:386.miRNA:2090	ccuuccgcuucgcuggagacu
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:386.miRNA:2091	uuccgcuucgcuggagacuuc
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:386.miRNA:2092	gccuuccgcuucgcuggagac
                               *********************	20:::40	20--39	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:386.miRNA:2093	uccgcuucgcuggagacuuc-
                                    *********************	25:::45	25--44	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:386.miRNA:2094	uucgcuggagacuuc-gccgu
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:386.miRNA:2095	gccuuccgcuucgcuggagac
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:386.miRNA:2096	cgccuuccgcuucgcuggaga
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:386.miRNA:2097	uuccgcuucgcuggagacuuc
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:386.miRNA:2098	cuuccgcuucgcuggagacuu
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:386.miRNA:2099	uggcgccuuccgcuucgcugg
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:386.miRNA:2100	gcgccuuccgcuucgcuggag
>Contig3943.440.0	is_MIRNA
	VAL:	1.57	MeanVal:	8.87784133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucggcuuag-ccuuugcagcgccugcagc-aggcuuagcagcugucuucgcc
            ++++++++--|++-++++++--++-+++++|+++---+++--+++++++++++
            ++++++++---++-++++++--++-+++++-+++-||+++||+++++++++++
    REV:    gagccgaaguaggcgacgucaaggucgucgauucu--ucg--gacagaggcgg
                             *********************	18:::38	17--36	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:387.miRNA:2101	cagcgccugcagc-aggcuua
                            *********************	17:::37	16--35	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:387.miRNA:2102	gcagcgccugcagc-aggcuu
                              *********************	19:::39	18--37	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:387.miRNA:2103	agcgccugcagc-aggcuuag
                           *********************	16:::36	15--34	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:387.miRNA:2104	ugcagcgccugcagc-aggcu
                               *********************	20:::40	19--38	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:387.miRNA:2105	gcgccugcagc-aggcuuagc
                                    *********************	25:::45	24--43	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:387.miRNA:2106	ugcagc-aggcuuagcagcug
                           *********************	16:::36	15--34	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:387.miRNA:2107	ugcagcgccugcagc-aggcu
                          *********************	15:::35	14--33	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:387.miRNA:2108	uugcagcgccugcagc-aggc
                              *********************	19:::39	18--37	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:387.miRNA:2109	agcgccugcagc-aggcuuag
                             *********************	18:::38	17--36	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:387.miRNA:2110	cagcgccugcagc-aggcuua
                       *********************	12:::32	11--30	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:387.miRNA:2111	ccuuugcagcgccugcagc-a
                         *********************	14:::34	13--32	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:387.miRNA:2112	uuugcagcgccugcagc-agg
>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:387
	cuucggcuuagccuuugcagcgccugcagcaggcuuagcagcugucuucgccuucuuggcugccggcuuuggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuucgccguugacuuagccggaacuuuggccuuaugcacaacggcuuucgccuucggcuuagccuuuguagcugcugcugcuuucgccuucggcuucgcugcagccuuugucgcugcuuuggguuuggccgcugcuuuugguuucccggcggcggcggagacaggcuucuuagcugcuggaacugcagcggaugaagccgagc
	.((((((((..((.((((((..((.((((((((...(((..(((((((((((.....(((((.((((...(((((((((((.(((.......(((..(((((((.....(((((((.....(((((....)))))........)))))))......)))))))..))).......)))))))))))))).(((...)))...)))))))))......((((((..(((...(((((.......))))).))))))))))))))))))))))).))).))))).))..)))))).))...)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig3943.503.0	is_MIRNA
	VAL:	1.31	MeanVal:	12.651702	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuuuggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuuc-gccguugacuua---gccgg
            +++---+++++++++++-+++-------+++--+++++++-----|+++++++-----|||+++++
            +++-||+++++++++++|+++-------+++--+++++++------+++++++--------+++++
    REV:    ccgc--uuucgucgucg-ucgauguuuccgauucggcuuccgcuuucggcaacacguauuccgguu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:388.miRNA:2113	cuuccgcuucgcuggagacuu
                                  *********************	23:::43	23--43	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:388.miRNA:2114	ccuuccgcuucgcuggagacu
                                    *********************	25:::45	25--45	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:388.miRNA:2115	uuccgcuucgcuggagacuuc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:388.miRNA:2116	gccuuccgcuucgcuggagac
                                     *********************	26:::46	26--45	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:388.miRNA:2117	uccgcuucgcuggagacuuc-
                                          *********************	31:::51	31--50	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:388.miRNA:2118	uucgcuggagacuuc-gccgu
>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:388
	cggcuuuggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuucgccguugacuuagccggaacuuuggccuuaugcacaacggcuuucgccuucggcuuagccuuuguagcugcugcugcuuucgccuucggcuucgcugcagccuuugucgcugcuuuggguuuggccgcugcuuuugguuucccggcggcggcggagacaggcuucuuagcugcuggaacugcagcggaugaagccgag
	.(((...(((((((((((.(((.......(((..(((((((.....(((((((.....(((((....)))))........)))))))......)))))))..))).......)))))))))))))).))).(((((((((((((((.(((((((((((((..(((...(((((.......))))).)))))))))))))))).((((((....)))..)))...)))))))....)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig3943.503.1	is_MIRNA
	VAL:	1.31	MeanVal:	12.651702	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuuuggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuuc-gccguugacuua---gccgg
            +++---+++++++++++-+++-------+++--+++++++-----|+++++++-----|||+++++
            +++-||+++++++++++|+++-------+++--+++++++------+++++++--------+++++
    REV:    ccgc--uuucgucgucg-ucgauguuuccgauucggcuuccgcuuucggcaacacguauuccgguu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:389.miRNA:2119	cuuccgcuucgcuggagacuu
                                  *********************	23:::43	23--43	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:389.miRNA:2120	ccuuccgcuucgcuggagacu
                                    *********************	25:::45	25--45	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:389.miRNA:2121	uuccgcuucgcuggagacuuc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:389.miRNA:2122	gccuuccgcuucgcuggagac
                                     *********************	26:::46	26--45	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:389.miRNA:2123	uccgcuucgcuggagacuuc-
                                          *********************	31:::51	31--50	>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:389.miRNA:2124	uucgcuggagacuuc-gccgu
>>Contig3943.Lu0910.pre-miRNA:389
	cggcuuuggagcagcagcuggcgccuuccgcuucgcuggagacuucgccguugacuuagccggaacuuuggccuuaugcacaacggcuuucgccuucggcuuagccuuuguagcugcugcugcuuucgccuucggcuucgcugcagccuuugucgcugcuuuggguuuggccgcugcuuuugguuucccggcggcggcggagacaggcuucuuagcugcuggaacugcagcggaugaagccgag
	.(((...(((((((((((.(((.......(((..(((((((.....(((((((.....(((((....)))))........)))))))......)))))))..))).......)))))))))))))).))).(((((((((((((((.(((((((((((((..(((...(((((.......))))).))))))))))))))))...((((....)))).......)))))))....)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4.351.2	is_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	7.07808	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuugga-acauu
            ++++-+++---------+++++++-++++++++++++++|+++++
            ++++-+++|||||||||+++++++|++++++++++++++-+++++
    REV:    ccccaauu---------uaaaaca-ggauuaguaaaccucuguaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:390.miRNA:2125	uuuuguauuuaguuauuugga
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:390.miRNA:2126	guuuuguauuuaguuauuugg
                                   *********************	24:::44	24--43	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:390.miRNA:2127	uauuuaguuauuugga-acau
                                    *********************	25:::45	25--44	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:390.miRNA:2128	auuuaguuauuugga-acauu
                                          *********************	31:::51	31--50	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:390.miRNA:2129	uuauuugga-acauu
                                         *********************	30:::50	30--49	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:390.miRNA:2130	guuauuugga-acauu
>Contig4.355.2	is_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	7.07808	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuugga-acauu
            ++++-+++---------+++++++-++++++++++++++|+++++
            ++++-+++|||||||||+++++++|++++++++++++++-+++++
    REV:    ccccaauu---------uaaaaca-ggauuaguaaaccucuguaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:391.miRNA:2131	uuuuguauuuaguuauuugga
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:391.miRNA:2132	guuuuguauuuaguuauuugg
                                   *********************	24:::44	24--43	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:391.miRNA:2133	uauuuaguuauuugga-acau
                                    *********************	25:::45	25--44	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:391.miRNA:2134	auuuaguuauuugga-acauu
                                      *********************	27:::47	27--46	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:391.miRNA:2135	uuaguuauuugga-acauu
                                     *********************	26:::46	26--45	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:391.miRNA:2136	uuuaguuauuugga-acauu
>Contig4.457.0	is_MIRNA
	VAL:	1.43	MeanVal:	7.21544	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcau-ggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuugga-acauu
            ++++-|++++-+++---------+++++++-++++++++++++++|+++++
            ++++--++++-+++|||||||||+++++++|++++++++++++++-+++++
    REV:    auguuuccccaauu---------uaaaaca-ggauuaguaaaccucuguaa
                                    *********************	25:::45	24--44	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:392.miRNA:2137	uuuuguauuuaguuauuugga
                                   *********************	24:::44	23--43	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:392.miRNA:2138	guuuuguauuuaguuauuugg
                                         *********************	30:::50	29--48	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:392.miRNA:2139	uauuuaguuauuugga-acau
                                          *********************	31:::51	30--49	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:392.miRNA:2140	auuuaguuauuugga-acauu
>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:392
	guuaaauuagcagcaacuugcauggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuuggaacauuagcaugcaaaugucuccaaaugauuaggacaaaauuuaaccccuuuguacuauuuugaguuaugcgugguaaugauaagaaaagcuuuuuuaacu
	((((((..(((.......((((.((((.(((.........(((((((.(((((((((((((((((((........))))).)))))))))))))))))))))))).))))..))))...((((..(((((........)))))..)))).)))..)))))).

###########################################################################################################################

>Contig4.474.0	is_MIRNA
	VAL:	1.43	MeanVal:	7.21544	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcau-ggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuugga-acauu
            ++++-|++++-+++---------+++++++-++++++++++++++|+++++
            ++++--++++-+++|||||||||+++++++|++++++++++++++-+++++
    REV:    auguuuccccaauu---------uaaaaca-ggauuaguaaaccucuguaa
                                    *********************	25:::45	24--44	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:393.miRNA:2141	uuuuguauuuaguuauuugga
                                   *********************	24:::44	23--43	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:393.miRNA:2142	guuuuguauuuaguuauuugg
                                         *********************	30:::50	29--48	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:393.miRNA:2143	uauuuaguuauuugga-acau
                                          *********************	31:::51	30--49	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:393.miRNA:2144	auuuaguuauuugga-acauu
>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:393
	uugcauggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuuggaacauuagcaugcaaaugucuccaaaugauuaggacaaaauuuaaccccuuuguacuauuuugaguuaugcgugguaaugauaagaaaa
	.((((.((((.(((.........(((((((.(((((((((((((((((((........))))).)))))))))))))))))))))))).))))..))))...((((..(((((........)))))..)))).

###########################################################################################################################

>Contig4.480.0	is_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	7.07808	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuugga-acauu
            ++++-+++---------+++++++-++++++++++++++|+++++
            ++++-+++|||||||||+++++++|++++++++++++++-+++++
    REV:    ccccaauu---------uaaaaca-ggauuaguaaaccucuguaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:394.miRNA:2145	uuuuguauuuaguuauuugga
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:394.miRNA:2146	guuuuguauuuaguuauuugg
                                   *********************	24:::44	24--43	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:394.miRNA:2147	uauuuaguuauuugga-acau
                                    *********************	25:::45	25--44	>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:394.miRNA:2148	auuuaguuauuugga-acauu
>>Contig4.Lu0910.pre-miRNA:394
	ggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuuggaacauuagcaugcaaaugucuccaaaugauuaggacaaaauuuaaccccuuuguacuauuuugaguuaugcgugguaaugauaagaaaa
	((((.(((.........(((((((.(((((((((((((((((((........))))).)))))))))))))))))))))))).)))).........((((..(((((........)))))..)))).

###########################################################################################################################

>Contig4007.790.0	is_MIRNA
	VAL:	2338.33	MeanVal:	9454.66340233333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaauuuuuuu--ugggcuccccccggggaaaaaaa
            +++++++++++++||++++++++++++------+++++
            +++++++++++++--++++++++++++------+++++
    REV:    uuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:395.miRNA:2149	aaaauuuuuuu--ugggcucc
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:395.miRNA:2150	gaaaauuuuuuu--ugggcuc
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:395.miRNA:2151	aaauuuuuuu--ugggcuccc
>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:395
	gcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccua
	.((((((((..((((((..(((....)))...)))))).((((.((((...((((((((((((((....))))))))...))))))..)))))))).....(((((((((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))..))))))))))))))))))))).(((((((....)))))))

###########################################################################################################################

>Contig4007.834.0	is_MIRNA
	VAL:	3.83	MeanVal:	26.1090375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuuuucggaaaauuuuuuu---ugggcuccccccggggaaaaaaa
            +++++--+++++++-++++++|||++++++++++++------+++++
            +++++--+++++++-++++++---++++++++++++------+++++
    REV:    ggagaggguuuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:396.miRNA:2152	cuuuuucggaaaauuuuuuu-
                      *********************	11:::31	11--28	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:396.miRNA:2153	aaaauuuuuuu---ugggcuc
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:396.miRNA:2154	uuuuucggaaaauuuuuuu--
                    *********************	9:::29	9--26	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:396.miRNA:2155	ggaaaauuuuuuu---ugggc
                   *********************	8:::28	8--25	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:396.miRNA:2156	cggaaaauuuuuuu---uggg
                     *********************	10:::30	10--27	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:396.miRNA:2157	gaaaauuuuuuu---ugggcu
>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:396
	ucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccua
	.(((...((((((((((((((....))))))))...))))))..)))..(((((..(((((((.((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))...)))))).)))))))..))))).((((((....)))))).

###########################################################################################################################

>Contig4007.848.0	is_MIRNA
	VAL:	2338.33	MeanVal:	9454.66340233333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaauuuuuuu--ugggcuccccccggggaaaaaaa
            +++++++++++++||++++++++++++------+++++
            +++++++++++++--++++++++++++------+++++
    REV:    uuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:397.miRNA:2158	aaaauuuuuuu--ugggcucc
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:397.miRNA:2159	gaaaauuuuuuu--ugggcuc
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:397.miRNA:2160	aaauuuuuuu--ugggcuccc
>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:397
	gggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccua
	.(((((((..(((((((((((.(((..((....))........(((((((((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))..))))))))))))).))).)))).)))))))..))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4007.857.0	is_MIRNA
	VAL:	2338.33	MeanVal:	9454.66340233333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaauuuuuuu--ugggcuccccccggggaaaaaaa
            +++++++++++++||++++++++++++------+++++
            +++++++++++++--++++++++++++------+++++
    REV:    uuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:398.miRNA:2161	aaaauuuuuuu--ugggcucc
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:398.miRNA:2162	gaaaauuuuuuu--ugggcuc
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:398.miRNA:2163	aaauuuuuuu--ugggcuccc
>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:398
	aacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggug
	.(((((((((((.(((..((....))........(((((((((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))..))))))))))))).))).)))).))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4007.874.0	is_MIRNA
	VAL:	3.83	MeanVal:	26.1090375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuuuucggaaaauuuuuuu---ugggcuccccccggggaaaaaaa
            +++++--+++++++-++++++|||++++++++++++------+++++
            +++++--+++++++-++++++---++++++++++++------+++++
    REV:    ggagaggguuuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:399.miRNA:2164	cuuuuucggaaaauuuuuuu-
                      *********************	11:::31	11--28	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:399.miRNA:2165	aaaauuuuuuu---ugggcuc
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:399.miRNA:2166	uuuuucggaaaauuuuuuu--
                    *********************	9:::29	9--26	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:399.miRNA:2167	ggaaaauuuuuuu---ugggc
                   *********************	8:::28	8--25	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:399.miRNA:2168	cggaaaauuuuuuu---uggg
                     *********************	10:::30	10--27	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:399.miRNA:2169	gaaaauuuuuuu---ugggcu
>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:399
	cgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccua
	.((....))(((((..(((((((.((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))...)))))).)))))))..))))).((((((....)))))).

###########################################################################################################################

>Contig4007.882.0	is_MIRNA
	VAL:	3.83	MeanVal:	26.1090375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuuuucggaaaauuuuuuu---ugggcuccccccggggaaaaaaa
            +++++--+++++++-++++++|||++++++++++++------+++++
            +++++--+++++++-++++++---++++++++++++------+++++
    REV:    ggagaggguuuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:400.miRNA:2170	cuuuuucggaaaauuuuuuu-
                      *********************	11:::31	11--28	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:400.miRNA:2171	aaaauuuuuuu---ugggcuc
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:400.miRNA:2172	uuuuucggaaaauuuuuuu--
                    *********************	9:::29	9--26	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:400.miRNA:2173	ggaaaauuuuuuu---ugggc
                   *********************	8:::28	8--25	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:400.miRNA:2174	cggaaaauuuuuuu---uggg
                     *********************	10:::30	10--27	>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:400.miRNA:2175	gaaaauuuuuuu---ugggcu
>>Contig4007.Lu0910.pre-miRNA:400
	cccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccua
	.(((((..(((((((.((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))...)))))).)))))))..))))).((((((....)))))).

###########################################################################################################################

>Contig4141.1168.0	is_MIRNA
	VAL:	3.03	MeanVal:	14.1501	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaauaaaaaaaaaaaaaaggggggguuuuuuucccccccgggggga
            +++-+++++---+++-+++--++++--+++--++++++++++++++
            +++|+++++-||+++-+++--++++--+++--++++++++++++++
    REV:    cuu-uuuuug--uuuguucuuuuucucggggggggggggccccccu
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2176	aauaaaaaaaaaaaaaagggg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2177	auaaaaaaaaaaaaaaggggg
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2178	aaaaaaaaaaaaaaggggggg
>>Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401
	agaauaaaaaaaaaaaaaaggggggguuuuuuucccccccggggggaaaagccuccccccggggggggggggcucuuuuucuuguuuguuuuuuucg
	.(((.(((((...(((.(((..((((..(((..((((((((((((((......))))))))))))))..)))..))))..))).))).)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4141.1172.0	is_MIRNA
	VAL:	13.08	MeanVal:	52.170048	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaaaaaaaaaggggggguuuuuuucccccccgggggga
            +++++++-+++-+++--++++--+++--++++++++++++++
            +++++++-+++-+++--++++--+++--++++++++++++++
    REV:    uuuuuuuguuuguucuuuuucucggggggggggggccccccu
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2179	aaaaaaaaaaaaagggggggu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2180	aaaaaaaaaaaaggggggguu
>>Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:402
	uaaaaaaaaaaaaaaggggggguuuuuuucccccccggggggaaaagccuccccccggggggggggggcucuuuuucuuguuuguuuuuuuc
	.(((((((.(((.(((..((((..(((..((((((((((((((......))))))))))))))..)))..))))..))).))).))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4141.1172.1	is_MIRNA
	VAL:	265788808410092482509196392136704.00	MeanVal:	9.24945053267121e+32	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaaaaaaaaaggggggguuuuuuucccccccgggggga
            +++++++-----+++--++++--+++--++++++++++++++
            +++++++-----+++--++++--+++--++++++++++++++
    REV:    uuuuuuuguuuguucuuuuucucggggggggggggccccccu
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:403.miRNA:2181	aaaaaaaaaaaaagggggggu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:403.miRNA:2182	aaaaaaaaaaaaggggggguu
>>Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:403
	uaaaaaaaaaaaaaaggggggguuuuuuucccccccggggggaaaagccuccccccggggggggggggcucuuuuucuuguuuguuuuuuuc
	.(((((((.....(((..((((..(((..((((((((((((((......))))))))))))))..)))..))))..))).....))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4294.1421.0	is_MIRNA
	VAL:	2.45	MeanVal:	18.0552236666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuggauuaaaccugauuugcac-agaagucgc
            +++++-+++++++++-++++++|+++++--++
            +++++|+++++++++-++++++-+++++-|++
    REV:    ggccu-guuuggguuugacguguucuuuu-cg
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig4294.Lu0910.pre-miRNA:404.miRNA:2183	aaaccugauuugcac-agaag
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig4294.Lu0910.pre-miRNA:404.miRNA:2184	uaaaccugauuugcac-agaa
                    *********************	9:::29	9--28	>>Contig4294.Lu0910.pre-miRNA:404.miRNA:2185	aaccugauuugcac-agaagu
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig4294.Lu0910.pre-miRNA:404.miRNA:2186	uuaaaccugauuugcac-aga
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig4294.Lu0910.pre-miRNA:404.miRNA:2187	gauuaaaccugauuugcac-a
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig4294.Lu0910.pre-miRNA:404.miRNA:2188	auuaaaccugauuugcac-ag
>>Contig4294.Lu0910.pre-miRNA:404
	acuggauuaaaccugauuugcacagaagucgccauuucccugcuuuucuugugcaguuuggguuuguccgga
	.(((((.(((((((((.(((((((((((..((.........)).))))).)))))).)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4294.1424.0	is_MIRNA
	VAL:	3.36	MeanVal:	16.5004396666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauuaaaccugauuugcac-agaagucgc
            +++-+++++++++-++++++|+++++--++
            +++|+++++++++-++++++-+++++-|++
    REV:    ccu-guuuggguuugacguguucuuuu-cg
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig4294.Lu0910.pre-miRNA:405.miRNA:2189	aaaccugauuugcac-agaag
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig4294.Lu0910.pre-miRNA:405.miRNA:2190	uaaaccugauuugcac-agaa
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig4294.Lu0910.pre-miRNA:405.miRNA:2191	aaccugauuugcac-agaagu
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig4294.Lu0910.pre-miRNA:405.miRNA:2192	gauuaaaccugauuugcac-a
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig4294.Lu0910.pre-miRNA:405.miRNA:2193	uuaaaccugauuugcac-aga
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig4294.Lu0910.pre-miRNA:405.miRNA:2194	auuaaaccugauuugcac-ag
>>Contig4294.Lu0910.pre-miRNA:405
	ggauuaaaccugauuugcacagaagucgccauuucccugcuuuucuugugcaguuuggguuuguccg
	(((.(((((((((.(((((((((((..((.........)).))))).)))))).)))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4316.565.0	is_MIRNA
	VAL:	6.99	MeanVal:	29.01016	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuccuuccccguugcauccuuucucuaucucu
            +++++++++-+++++-----+++--++---++++
            +++++++++-+++++---||+++--++---++++
    REV:    ggaaggaggaggcagaaa--gaagaaguuugagg
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig4316.Lu0910.pre-miRNA:406.miRNA:2195	cccguugcauccuuucucuau
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4316.Lu0910.pre-miRNA:406.miRNA:2196	ccccguugcauccuuucucua
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig4316.Lu0910.pre-miRNA:406.miRNA:2197	guugcauccuuucucuaucuc
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig4316.Lu0910.pre-miRNA:406.miRNA:2198	cguugcauccuuucucuaucu
>>Contig4316.Lu0910.pre-miRNA:406
	uccuuccuuccccguugcauccuuucucuaucucuuccuucccacacgccuuacagccacugagagaaaacgguuugguggcugaaucuuggauuggaguuuccgauuggagaggaagacuaucuggagcagaagggccgucuguuuccaaaacggaguuugaagaagaaagacggaggaggaagg
	.(((((((((.(((((.....(((..((...((((..(((((...........(((((((..((.........))..)))))))..((((.((((((.....)))))).)))))))))......(((((((((.......)))))).)))....))))...))..)))...))))).)))))))))

###########################################################################################################################

>Contig432.502.0	is_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	8.54907316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuu-cauc--uccucaaacagcaaauuu-gcuccagcu---uuauccaccuuggaauaagaagcag
            +++--|++++||++++++-----++--+++|+++-+++++|||++++++++++--------+++++++
            +++---++++--++++++----|++--+++-+++-+++++---++++++++++||||||||+++++++
    REV:    aaguuuguagauaggagucaua-guaaaaaccgaagucgaugaaauggguggg--------uuuuguc
                             *********************	18:::38	15--34	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:407.miRNA:2199	aaacagcaaauuu-gcuccag
                            *********************	17:::37	14--33	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:407.miRNA:2200	caaacagcaaauuu-gcucca
                           *********************	16:::36	13--32	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:407.miRNA:2201	ucaaacagcaaauuu-gcucc
                          *********************	15:::35	12--31	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:407.miRNA:2202	cucaaacagcaaauuu-gcuc
             *********************	2:::22	2--19	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:407.miRNA:2203	ucuu-cauc--uccucaaaca
                              *********************	19:::39	16--35	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:407.miRNA:2204	aacagcaaauuu-gcuccagc
>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:407
	uuucuucaucuccucaaacagcaaauuugcuccagcuuuauccaccuuggaauaagaagcaggccugagcagagugaagcccucuugauaaucaguguaucuuucaagcuucaacucuucuucagccaaaauggcggccuuagaugagauugaccgguacccauuaagaaccacggucaauccaauaagugagagauucaguuuucuccuuagaggagaaggaagcauagcuucucccacucucaaucuauugcugcuuccugguugauugcuguuuuggguggguaaaguagcugaagccaaaaaugauacugaggauagauguuugaac
	.(((..((((((((((.....((..((((((.(((((((((((((((........(((((((.....((.((((((((((......((((.......))))......)))))).)))).))(((((((....((((((..(((((..(((((((((.................))))))))).......((((((........((((((.....)))))).(((((...))))).....)))))))))))..))))))...)))))))...)))))))))))))))))...))))).))).)))..))....))))))..))))...))).

###########################################################################################################################

>Contig432.502.1	is_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	8.54907316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuu-cauc--uccucaaacagcaaauuu-gcuccagcu---uuauccaccuuggaauaagaagcag
            +++--|++++||++++++-----++--+++|+++-+++++|||++++++++++--------+++++++
            +++---++++--++++++----|++--+++-+++-+++++---++++++++++||||||||+++++++
    REV:    aaguuuguagauaggagucaua-guaaaaaccgaagucgaugaaauggguggg--------uuuuguc
                             *********************	18:::38	15--34	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:408.miRNA:2205	aaacagcaaauuu-gcuccag
                            *********************	17:::37	14--33	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:408.miRNA:2206	caaacagcaaauuu-gcucca
                           *********************	16:::36	13--32	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:408.miRNA:2207	ucaaacagcaaauuu-gcucc
                          *********************	15:::35	12--31	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:408.miRNA:2208	cucaaacagcaaauuu-gcuc
             *********************	2:::22	2--19	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:408.miRNA:2209	ucuu-cauc--uccucaaaca
                              *********************	19:::39	16--35	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:408.miRNA:2210	aacagcaaauuu-gcuccagc
>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:408
	uuucuucaucuccucaaacagcaaauuugcuccagcuuuauccaccuuggaauaagaagcaggccugagcagagugaagcccucuugauaaucaguguaucuuucaagcuucaacucuucuucagccaaaauggcggccuuagaugagauugaccgguacccauuaagaaccacggucaauccaauaagugagagauucaguuuucuccuuagaggagaaggaagcauagcuucucccacucucaaucuauugcugcuuccugguugauugcuguuuuggguggguaaaguagcugaagccaaaaaugauacugaggauagauguuugaac
	.(((..((((((((((.....((..((((((.(((((((((((((((........(((((((.....((.((((((((((......((((.......))))......)))))).)))).))(((((((....((((((..((((((.(((((((((.................))))))))))).....((((((........((((((.....)))))).(((((...))))).....)))))).))))..))))))...)))))))...)))))))))))))))))...))))).))).)))..))....))))))..))))...))).

###########################################################################################################################

>Contig432.507.0	is_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	7.35054833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauc--uccucaaacagcaaauuu-gcuccagcu---uuauccaccuuggaauaagaagcag
            ++++||++++++-----++--+++|+++-+++++|||++++++++++--------+++++++
            ++++--++++++----|++--+++-+++-+++++---++++++++++||||||||+++++++
    REV:    guagauaggagucaua-guaaaaaccgaagucgaugaaauggguggg--------uuuuguc
                       *********************	12:::32	10--29	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:409.miRNA:2211	aaacagcaaauuu-gcuccag
                      *********************	11:::31	9--28	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:409.miRNA:2212	caaacagcaaauuu-gcucca
                     *********************	10:::30	8--27	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:409.miRNA:2213	ucaaacagcaaauuu-gcucc
                    *********************	9:::29	7--26	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:409.miRNA:2214	cucaaacagcaaauuu-gcuc
                        *********************	13:::33	11--30	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:409.miRNA:2215	aacagcaaauuu-gcuccagc
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:409.miRNA:2216	acagcaaauuu-gcuccagcu
>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:409
	ucaucuccucaaacagcaaauuugcuccagcuuuauccaccuuggaauaagaagcaggccugagcagagugaagcccucuugauaaucaguguaucuuucaagcuucaacucuucuucagccaaaauggcggccuuagaugagauugaccgguacccauuaagaaccacggucaauccaauaagugagagauucaguuuucuccuuagaggagaaggaagcauagcuucucccacucucaaucuauugcugcuuccugguugauugcuguuuuggguggguaaaguagcugaagccaaaaaugauacugaggauagaugu
	.((((((((((.....((..((((((.(((((((((((((((........(((((((.....((.((((((((((......((((.......))))......)))))).)))).))(((((((....((((((..(((((..(((((((((.................))))))))).......((((((........((((((.....)))))).(((((...))))).....)))))))))))..))))))...)))))))...)))))))))))))))))...))))).))).)))..))....))))))..)))).

###########################################################################################################################

>Contig432.507.1	is_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	7.35054833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauc--uccucaaacagcaaauuu-gcuccagcu---uuauccaccuuggaauaagaagcag
            ++++||++++++-----++--+++|+++-+++++|||++++++++++--------+++++++
            ++++--++++++----|++--+++-+++-+++++---++++++++++||||||||+++++++
    REV:    guagauaggagucaua-guaaaaaccgaagucgaugaaauggguggg--------uuuuguc
                       *********************	12:::32	10--29	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:410.miRNA:2217	aaacagcaaauuu-gcuccag
                      *********************	11:::31	9--28	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:410.miRNA:2218	caaacagcaaauuu-gcucca
                     *********************	10:::30	8--27	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:410.miRNA:2219	ucaaacagcaaauuu-gcucc
                    *********************	9:::29	7--26	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:410.miRNA:2220	cucaaacagcaaauuu-gcuc
                        *********************	13:::33	11--30	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:410.miRNA:2221	aacagcaaauuu-gcuccagc
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:410.miRNA:2222	acagcaaauuu-gcuccagcu
>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:410
	ucaucuccucaaacagcaaauuugcuccagcuuuauccaccuuggaauaagaagcaggccugagcagagugaagcccucuugauaaucaguguaucuuucaagcuucaacucuucuucagccaaaauggcggccuuagaugagauugaccgguacccauuaagaaccacggucaauccaauaagugagagauucaguuuucuccuuagaggagaaggaagcauagcuucucccacucucaaucuauugcugcuuccugguugauugcuguuuuggguggguaaaguagcugaagccaaaaaugauacugaggauagaugu
	.((((((((((.....((..((((((.(((((((((((((((........(((((((.....((.((((((((((......((((.......))))......)))))).)))).))(((((((....((((((..((((((.(((((((((.................))))))))))).....((((((........((((((.....)))))).(((((...))))).....)))))).))))..))))))...)))))))...)))))))))))))))))...))))).))).)))..))....))))))..)))).

###########################################################################################################################

>Contig432.511.0	is_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	7.02384083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccucaaacagcaaauuu-gcuccagcu---uuauccaccuuggaauaagaagcag
            ++++++-----++--+++|+++-+++++|||++++++++++--------+++++++
            ++++++----|++--+++-+++-+++++---++++++++++||||||||+++++++
    REV:    aggagucaua-guaaaaaccgaagucgaugaaauggguggg--------uuuuguc
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:411.miRNA:2223	aaacagcaaauuu-gcuccag
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:411.miRNA:2224	caaacagcaaauuu-gcucca
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:411.miRNA:2225	ucaaacagcaaauuu-gcucc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:411.miRNA:2226	cucaaacagcaaauuu-gcuc
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:411.miRNA:2227	aacagcaaauuu-gcuccagc
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:411.miRNA:2228	acagcaaauuu-gcuccagcu
>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:411
	cuccucaaacagcaaauuugcuccagcuuuauccaccuuggaauaagaagcaggccugagcagagugaagcccucuugauaaucaguguaucuuucaagcuucaacucuucuucagccaaaauggcggccuuagaugagauugaccgguacccauuaagaaccacggucaauccaauaagugagagauucaguuuucuccuuagaggagaaggaagcauagcuucucccacucucaaucuauugcugcuuccugguugauugcuguuuuggguggguaaaguagcugaagccaaaaaugauacugaggau
	.((((((.....((..((((((.(((((((((((((((........(((((((.....((.((((((((((......((((.......))))......)))))).)))).))(((((((....((((((..(((((..(((((((((.................))))))))).......((((((........((((((.....)))))).(((((...))))).....)))))))))))..))))))...)))))))...)))))))))))))))))...))))).))).)))..))....)))))).

###########################################################################################################################

>Contig432.511.1	is_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	7.02384083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccucaaacagcaaauuu-gcuccagcu---uuauccaccuuggaauaagaagcag
            ++++++-----++--+++|+++-+++++|||++++++++++--------+++++++
            ++++++----|++--+++-+++-+++++---++++++++++||||||||+++++++
    REV:    aggagucaua-guaaaaaccgaagucgaugaaauggguggg--------uuuuguc
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:412.miRNA:2229	aaacagcaaauuu-gcuccag
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:412.miRNA:2230	caaacagcaaauuu-gcucca
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:412.miRNA:2231	ucaaacagcaaauuu-gcucc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:412.miRNA:2232	cucaaacagcaaauuu-gcuc
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:412.miRNA:2233	aacagcaaauuu-gcuccagc
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:412.miRNA:2234	acagcaaauuu-gcuccagcu
>>Contig432.Lu0910.pre-miRNA:412
	cuccucaaacagcaaauuugcuccagcuuuauccaccuuggaauaagaagcaggccugagcagagugaagcccucuugauaaucaguguaucuuucaagcuucaacucuucuucagccaaaauggcggccuuagaugagauugaccgguacccauuaagaaccacggucaauccaauaagugagagauucaguuuucuccuuagaggagaaggaagcauagcuucucccacucucaaucuauugcugcuuccugguugauugcuguuuuggguggguaaaguagcugaagccaaaaaugauacugaggau
	.((((((.....((..((((((.(((((((((((((((........(((((((.....((.((((((((((......((((.......))))......)))))).)))).))(((((((....((((((..((((((.(((((((((.................))))))))))).....((((((........((((((.....)))))).(((((...))))).....)))))).))))..))))))...)))))))...)))))))))))))))))...))))).))).)))..))....)))))).

###########################################################################################################################

>Contig4344.1548.0	is_MIRNA
	VAL:	1.09	MeanVal:	6.885054	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgggaggaagacgaugaguuaugcuuagaaaggcagcgagagagaugaaugagagaggu
            ++++++++++++--++-+++---+++++-++++++++++--------++--++-+++++++
            ++++++++++++||++-+++--|+++++-++++++++++||||||||++--++-+++++++
    REV:    ccgccuuuuuuu--cuucuuua-gcgaaacuuuucgucg--------accgacccucucua
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig4344.Lu0910.pre-miRNA:413.miRNA:2235	gaugaguuaugcuuagaaagg
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig4344.Lu0910.pre-miRNA:413.miRNA:2236	ugaguuaugcuuagaaaggca
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig4344.Lu0910.pre-miRNA:413.miRNA:2237	augaguuaugcuuagaaaggc
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig4344.Lu0910.pre-miRNA:413.miRNA:2238	gaguuaugcuuagaaaggcag
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig4344.Lu0910.pre-miRNA:413.miRNA:2239	aguuaugcuuagaaaggcagc
>>Contig4344.Lu0910.pre-miRNA:413
	cgccauugcuaaugguggcgggaggaagacgaugaguuaugcuuagaaaggcagcgagagagaugaaugagagagguccggaucucucccagccagcugcuuuucaaagcgauuucuucuuuuuuuccgccc
	.(((((.....)))))((((((((((((..((.(((...(((((.((((((((((........((..((.(((((((....))))))).))..)))))))))))).)))))..))).)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4344.1564.0	is_MIRNA
	VAL:	1.09	MeanVal:	6.885054	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgggaggaagacgaugaguuaugcuuagaaaggcagcgagagagaugaaugagagaggu
            ++++++++++++--++-+++---+++++-++++++++++--------++--++-+++++++
            ++++++++++++||++-+++--|+++++-++++++++++||||||||++--++-+++++++
    REV:    ccgccuuuuuuu--cuucuuua-gcgaaacuuuucgucg--------accgacccucucua
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig4344.Lu0910.pre-miRNA:414.miRNA:2240	gaugaguuaugcuuagaaagg
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig4344.Lu0910.pre-miRNA:414.miRNA:2241	ugaguuaugcuuagaaaggca
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig4344.Lu0910.pre-miRNA:414.miRNA:2242	augaguuaugcuuagaaaggc
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig4344.Lu0910.pre-miRNA:414.miRNA:2243	gaguuaugcuuagaaaggcag
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig4344.Lu0910.pre-miRNA:414.miRNA:2244	aguuaugcuuagaaaggcagc
>>Contig4344.Lu0910.pre-miRNA:414
	ggcgggaggaagacgaugaguuaugcuuagaaaggcagcgagagagaugaaugagagagguccggaucucucccagccagcugcuuuucaaagcgauuucuucuuuuuuuccgccc
	((((((((((((..((.(((...(((((.((((((((((........((..((.(((((((....))))))).))..)))))))))))).)))))..))).)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4358.641.0	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	10.292832	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugaugauuuc--ggaaggagcaagggagaacccaaaauagaggac-aucg-cca
            ++--++-++---||++++++++---++++++++-------+++++--|++++|+++
            ++--++-++-----++++++++---++++++++--|||||+++++---++++-+++
    REV:    ccguuggugucucacuuuucucuaaucuucuuguu-----uuucccauuaguaggu
                                        *********************	29:::49	27--46	>>Contig4358.Lu0910.pre-miRNA:415.miRNA:2245	agaacccaaaauagaggac-a
                          *********************	15:::35	13--33	>>Contig4358.Lu0910.pre-miRNA:415.miRNA:2246	ggaaggagcaagggagaaccc
                                         *********************	30:::50	28--47	>>Contig4358.Lu0910.pre-miRNA:415.miRNA:2247	gaacccaaaauagaggac-au
                                          *********************	31:::51	29--48	>>Contig4358.Lu0910.pre-miRNA:415.miRNA:2248	aacccaaaauagaggac-auc
                                      *********************	27:::47	25--45	>>Contig4358.Lu0910.pre-miRNA:415.miRNA:2249	ggagaacccaaaauagaggac
                           *********************	16:::36	14--34	>>Contig4358.Lu0910.pre-miRNA:415.miRNA:2250	gaaggagcaagggagaaccca
>>Contig4358.Lu0910.pre-miRNA:415
	aggugaugauuucggaaggagcaagggagaacccaaaauagaggacaucgccauggauggaugauuacccuuuuuguucuucuaaucucuuuucacucugugguugccgacuaccaauggcaccucagucucuuagugggucccccucggggcccucccgguuuccaccccccggccgcuuaacgggaaaaaccuggccgcgccuuuucucccuuuugguagaagggggggggguuuuucccaaaacuuccccccugugggggguuuuuccaauuuuggggggugaggugug
	.((..((.((...((((((((...((((((((.......(((((..(((((((....))).))))...)))))..))))))))...)))))))).....)).))..))...........((((((((.(((((....(((((((....)))))))....((.....(((((((((.(((....((((.....))))...)))))..((((.((....)).))))(((((((..(((((....)))))..)))))))..)))))))....))......))))).)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4358.641.1	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	10.292832	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugaugauuuc--ggaaggagcaagggagaacccaaaauagaggac-aucg-cca
            ++--++-++---||++++++++---++++++++-------+++++--|++++|+++
            ++--++-++-----++++++++---++++++++--|||||+++++---++++-+++
    REV:    ccguuggugucucacuuuucucuaaucuucuuguu-----uuucccauuaguaggu
                                        *********************	29:::49	27--46	>>Contig4358.Lu0910.pre-miRNA:416.miRNA:2251	agaacccaaaauagaggac-a
                          *********************	15:::35	13--33	>>Contig4358.Lu0910.pre-miRNA:416.miRNA:2252	ggaaggagcaagggagaaccc
                                         *********************	30:::50	28--47	>>Contig4358.Lu0910.pre-miRNA:416.miRNA:2253	gaacccaaaauagaggac-au
                                          *********************	31:::51	29--48	>>Contig4358.Lu0910.pre-miRNA:416.miRNA:2254	aacccaaaauagaggac-auc
                                      *********************	27:::47	25--45	>>Contig4358.Lu0910.pre-miRNA:416.miRNA:2255	ggagaacccaaaauagaggac
                           *********************	16:::36	14--34	>>Contig4358.Lu0910.pre-miRNA:416.miRNA:2256	gaaggagcaagggagaaccca
>>Contig4358.Lu0910.pre-miRNA:416
	aggugaugauuucggaaggagcaagggagaacccaaaauagaggacaucgccauggauggaugauuacccuuuuuguucuucuaaucucuuuucacucugugguugccgacuaccaauggcaccucagucucuuagugggucccccucggggcccucccgguuuccaccccccggccgcuuaacgggaaaaaccuggccgcgccuuuucucccuuuugguagaagggggggggguuuuucccaaaacuuccccccugugggggguuuuuccaauuuuggggggugaggugug
	.((..((.((...((((((((...((((((((.......(((((..(((((((....))).))))...)))))..))))))))...)))))))).....)).))..))...........((((((((.(((((....(((((((....)))))))....((.....(((((((((.(((....((((.....))))...)))))..((((.((....)).))))((((((((((((((....))))))))))))))..)))))))....))......))))).)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4504.827.0	is_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	11.916844	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggggc---ccgguuuuug--uggg-gguuuuuuucucuauagggg
            ++++++|||+++++++++-||++++|+++++++++-++---+++++
            ++++++---+++++++++---++++-+++++++++-++--|+++++
    REV:    uccccgcacgguuaaaaaaaaacccuucaaaaggaaaguc-ucccc
                                 *********************	22:::42	17--36	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:417.miRNA:2257	uggg-gguuuuuuucucuaua
                                  *********************	23:::43	18--37	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:417.miRNA:2258	ggg-gguuuuuuucucuauag
                                    *********************	25:::45	20--39	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:417.miRNA:2259	g-gguuuuuuucucuauaggg
                                   *********************	24:::44	19--38	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:417.miRNA:2260	gg-gguuuuuuucucuauagg
                                     *********************	26:::46	21--40	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:417.miRNA:2261	-gguuuuuuucucuauagggg
                                *********************	21:::41	17--35	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:417.miRNA:2262	-uggg-gguuuuuuucucuau
>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:417
	cguuccccgggaaaauuuaauuggccggccuuuuuaccccgggaagggggguaaauaggguuuuccccaaaaaucgggggaaaaaccccaggaaaaaaaaaugggugaacaaaagggccccacaaaaaggcccaggaaacccguuaaaaaggggcccgguuuuuguggggguuuuuuucucuauagggguccccccccccccucugaaaggaaaacuucccaaaaaaaaauuggcacgccccuaaaauguaaagagaggggggc
	.((((((((((.........(((..((.((..((((((((.......))))))))..(((((((((((........)))))))).)))..............)).))..)))..(((((.........)))))......))).......(((((((((((((((.(((((((((((((.((...(((((.........)))))..)).))))))))).))))...)))))))))...))))))..............)))))))

###########################################################################################################################

>Contig4504.832.0	is_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	11.916844	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggggc---ccgguuuuug--uggg-gguuuuuuucucuauagggg
            ++++++|||+++++++++-||++++|+++++++++-++---+++++
            ++++++---+++++++++---++++-+++++++++-++--|+++++
    REV:    uccccgcacgguuaaaaaaaaacccuucaaaaggaaaguc-ucccc
                                 *********************	22:::42	17--36	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:418.miRNA:2263	uggg-gguuuuuuucucuaua
                                  *********************	23:::43	18--37	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:418.miRNA:2264	ggg-gguuuuuuucucuauag
                                    *********************	25:::45	20--39	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:418.miRNA:2265	g-gguuuuuuucucuauaggg
                                   *********************	24:::44	19--38	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:418.miRNA:2266	gg-gguuuuuuucucuauagg
                                     *********************	26:::46	21--40	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:418.miRNA:2267	-gguuuuuuucucuauagggg
                                *********************	21:::41	17--35	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:418.miRNA:2268	-uggg-gguuuuuuucucuau
>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:418
	cccgggaaaauuuaauuggccggccuuuuuaccccgggaagggggguaaauaggguuuuccccaaaaaucgggggaaaaaccccaggaaaaaaaaaugggugaacaaaagggccccacaaaaaggcccaggaaacccguuaaaaaggggcccgguuuuuguggggguuuuuuucucuauagggguccccccccccccucugaaaggaaaacuucccaaaaaaaaauuggcacgccccuaaaauguaaagagaggggg
	.((((..((......))..))))(((.((((((((.......)))))))).))).((((((((........)))))))).((((..........(((((((........(((((.........))))).....)))))))....(((((((((((((((.(((((((((((((.((...(((((.........)))))..)).))))))))).))))...)))))))))...))))))..............)))).

###########################################################################################################################

>Contig4504.850.0	is_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	11.916844	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggggc---ccgguuuuug--uggg-gguuuuuuucucuauagggg
            ++++++|||+++++++++-||++++|+++++++++-++---+++++
            ++++++---+++++++++---++++-+++++++++-++--|+++++
    REV:    uccccgcacgguuaaaaaaaaacccuucaaaaggaaaguc-ucccc
                                 *********************	22:::42	17--36	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:419.miRNA:2269	uggg-gguuuuuuucucuaua
                                  *********************	23:::43	18--37	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:419.miRNA:2270	ggg-gguuuuuuucucuauag
                                    *********************	25:::45	20--39	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:419.miRNA:2271	g-gguuuuuuucucuauaggg
                                   *********************	24:::44	19--38	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:419.miRNA:2272	gg-gguuuuuuucucuauagg
                                     *********************	26:::46	21--40	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:419.miRNA:2273	-gguuuuuuucucuauagggg
                                *********************	21:::41	17--35	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:419.miRNA:2274	-uggg-gguuuuuuucucuau
>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:419
	gccggccuuuuuaccccgggaagggggguaaauaggguuuuccccaaaaaucgggggaaaaaccccaggaaaaaaaaaugggugaacaaaagggccccacaaaaaggcccaggaaacccguuaaaaaggggcccgguuuuuguggggguuuuuuucucuauagggguccccccccccccucugaaaggaaaacuucccaaaaaaaaauuggcacgccccuaaaauguaaagagaggggggc
	(((..(((.((((((((.......)))))))).))).((((((((........)))))))).((((..........(((((((........(((((.........))))).....)))))))....(((((((((((((((.(((((((((((((.((...(((((.........)))))..)).))))))))).))))...)))))))))...))))))..............)))))))

###########################################################################################################################

>Contig4504.854.0	is_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	11.916844	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggggc---ccgguuuuug--uggg-gguuuuuuucucuauagggg
            ++++++|||+++++++++-||++++|+++++++++-++---+++++
            ++++++---+++++++++---++++-+++++++++-++--|+++++
    REV:    uccccgcacgguuaaaaaaaaacccuucaaaaggaaaguc-ucccc
                                 *********************	22:::42	17--36	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:420.miRNA:2275	uggg-gguuuuuuucucuaua
                                  *********************	23:::43	18--37	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:420.miRNA:2276	ggg-gguuuuuuucucuauag
                                    *********************	25:::45	20--39	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:420.miRNA:2277	g-gguuuuuuucucuauaggg
                                   *********************	24:::44	19--38	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:420.miRNA:2278	gg-gguuuuuuucucuauagg
                                     *********************	26:::46	21--40	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:420.miRNA:2279	-gguuuuuuucucuauagggg
                                *********************	21:::41	17--35	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:420.miRNA:2280	-uggg-gguuuuuuucucuau
>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:420
	gccuuuuuaccccgggaagggggguaaauaggguuuuccccaaaaaucgggggaaaaaccccaggaaaaaaaaaugggugaacaaaagggccccacaaaaaggcccaggaaacccguuaaaaaggggcccgguuuuuguggggguuuuuuucucuauagggguccccccccccccucugaaaggaaaacuucccaaaaaaaaauuggcacgccccuaaaauguaaagagaggggg
	.(((.((((((((.......)))))))).))).((((((((........)))))))).((((..........(((((((........(((((.........))))).....)))))))....(((((((((((((((.(((((((((((((.((...(((((.........)))))..)).))))))))).))))...)))))))))...))))))..............)))).

###########################################################################################################################

>Contig4504.858.0	is_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	11.916844	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggggc---ccgguuuuug--uggg-gguuuuuuucucuauagggg
            ++++++|||+++++++++-||++++|+++++++++-++---+++++
            ++++++---+++++++++---++++-+++++++++-++--|+++++
    REV:    uccccgcacgguuaaaaaaaaacccuucaaaaggaaaguc-ucccc
                                 *********************	22:::42	17--36	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:421.miRNA:2281	uggg-gguuuuuuucucuaua
                                  *********************	23:::43	18--37	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:421.miRNA:2282	ggg-gguuuuuuucucuauag
                                    *********************	25:::45	20--39	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:421.miRNA:2283	g-gguuuuuuucucuauaggg
                                   *********************	24:::44	19--38	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:421.miRNA:2284	gg-gguuuuuuucucuauagg
                                     *********************	26:::46	21--40	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:421.miRNA:2285	-gguuuuuuucucuauagggg
                                *********************	21:::41	17--35	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:421.miRNA:2286	-uggg-gguuuuuuucucuau
>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:421
	uuuuaccccgggaagggggguaaauaggguuuuccccaaaaaucgggggaaaaaccccaggaaaaaaaaaugggugaacaaaagggccccacaaaaaggcccaggaaacccguuaaaaaggggcccgguuuuuguggggguuuuuuucucuauagggguccccccccccccucugaaaggaaaacuucccaaaaaaaaauuggcacgccccuaaaauguaaagagaggggg
	.((((((((.......)))))))).....((((((((........)))))))).((((..........(((((((........(((((.........))))).....)))))))....(((((((((((((((.(((((((((((((.((...(((((.........)))))..)).))))))))).))))...)))))))))...))))))..............)))).

###########################################################################################################################

>Contig4504.862.0	is_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	11.916844	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggggc---ccgguuuuug--uggg-gguuuuuuucucuauagggg
            ++++++|||+++++++++-||++++|+++++++++-++---+++++
            ++++++---+++++++++---++++-+++++++++-++--|+++++
    REV:    uccccgcacgguuaaaaaaaaacccuucaaaaggaaaguc-ucccc
                                 *********************	22:::42	17--36	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:422.miRNA:2287	uggg-gguuuuuuucucuaua
                                  *********************	23:::43	18--37	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:422.miRNA:2288	ggg-gguuuuuuucucuauag
                                    *********************	25:::45	20--39	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:422.miRNA:2289	g-gguuuuuuucucuauaggg
                                   *********************	24:::44	19--38	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:422.miRNA:2290	gg-gguuuuuuucucuauagg
                                     *********************	26:::46	21--40	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:422.miRNA:2291	-gguuuuuuucucuauagggg
                                *********************	21:::41	17--35	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:422.miRNA:2292	-uggg-gguuuuuuucucuau
>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:422
	accccgggaagggggguaaauaggguuuuccccaaaaaucgggggaaaaaccccaggaaaaaaaaaugggugaacaaaagggccccacaaaaaggcccaggaaacccguuaaaaaggggcccgguuuuuguggggguuuuuuucucuauagggguccccccccccccucugaaaggaaaacuucccaaaaaaaaauuggcacgccccuaaaauguaaagagaggggg
	.((((((.....((((.(((......))))))).....))))))......((((..........(((((((........(((((.........))))).....)))))))....(((((((((((((((.(((((((((((((.((...(((((.........)))))..)).))))))))).))))...)))))))))...))))))..............)))).

###########################################################################################################################

>Contig4504.886.0	is_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	11.916844	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggggc---ccgguuuuug--uggg-gguuuuuuucucuauagggg
            ++++++|||+++++++++-||++++|+++++++++-++---+++++
            ++++++---+++++++++---++++-+++++++++-++--|+++++
    REV:    uccccgcacgguuaaaaaaaaacccuucaaaaggaaaguc-ucccc
                                 *********************	22:::42	17--36	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:423.miRNA:2293	uggg-gguuuuuuucucuaua
                                  *********************	23:::43	18--37	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:423.miRNA:2294	ggg-gguuuuuuucucuauag
                                    *********************	25:::45	20--39	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:423.miRNA:2295	g-gguuuuuuucucuauaggg
                                   *********************	24:::44	19--38	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:423.miRNA:2296	gg-gguuuuuuucucuauagg
                                     *********************	26:::46	21--40	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:423.miRNA:2297	-gguuuuuuucucuauagggg
                                *********************	21:::41	17--35	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:423.miRNA:2298	-uggg-gguuuuuuucucuau
>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:423
	guuuuccccaaaaaucgggggaaaaaccccaggaaaaaaaaaugggugaacaaaagggccccacaaaaaggcccaggaaacccguuaaaaaggggcccgguuuuuguggggguuuuuuucucuauagggguccccccccccccucugaaaggaaaacuucccaaaaaaaaauuggcacgccccuaaaauguaaagagaggggg
	.((((((((........)))))))).((((..........(((((((........(((((.........))))).....)))))))....(((((((((((((((.(((((((((((((.((...(((((.........)))))..)).))))))))).))))...)))))))))...))))))..............)))).

###########################################################################################################################

>Contig4504.911.0	is_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	11.916844	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggggc---ccgguuuuug--uggg-gguuuuuuucucuauagggg
            ++++++|||+++++++++-||++++|+++++++++-++---+++++
            ++++++---+++++++++---++++-+++++++++-++--|+++++
    REV:    uccccgcacgguuaaaaaaaaacccuucaaaaggaaaguc-ucccc
                                 *********************	22:::42	17--36	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:424.miRNA:2299	uggg-gguuuuuuucucuaua
                                  *********************	23:::43	18--37	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:424.miRNA:2300	ggg-gguuuuuuucucuauag
                                    *********************	25:::45	20--39	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:424.miRNA:2301	g-gguuuuuuucucuauaggg
                                   *********************	24:::44	19--38	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:424.miRNA:2302	gg-gguuuuuuucucuauagg
                                     *********************	26:::46	21--40	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:424.miRNA:2303	-gguuuuuuucucuauagggg
                                *********************	21:::41	17--35	>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:424.miRNA:2304	-uggg-gguuuuuuucucuau
>>Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:424
	accccaggaaaaaaaaaugggugaacaaaagggccccacaaaaaggcccaggaaacccguuaaaaaggggcccgguuuuuguggggguuuuuuucucuauagggguccccccccccccucugaaaggaaaacuucccaaaaaaaaauuggcacgccccuaaaauguaaagagaggggg
	.((((..........(((((((........(((((.........))))).....)))))))....(((((((((((((((.(((((((((((((.((...(((((.........)))))..)).))))))))).))))...)))))))))...))))))..............)))).

###########################################################################################################################

>Contig4508.1003.0	is_MIRNA
	VAL:	1.45	MeanVal:	8.63323849999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccuuuuuggaaauuuaaaaagcauuuugauagaaaggggg
            ++++++----+++------++++++++------++++++++++
            ++++++-|||+++-|||||++++++++--||||++++++++++
    REV:    aaagggu---ccua-----uuuuuguguu----ucuuuccccc
                               *********************	20:::40	20--40	>>Contig4508.Lu0910.pre-miRNA:425.miRNA:2305	aaaagcauuuugauagaaagg
                                *********************	21:::41	21--41	>>Contig4508.Lu0910.pre-miRNA:425.miRNA:2306	aaagcauuuugauagaaaggg
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig4508.Lu0910.pre-miRNA:425.miRNA:2307	aaaaagcauuuugauagaaag
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig4508.Lu0910.pre-miRNA:425.miRNA:2308	uaaaaagcauuuugauagaaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>Contig4508.Lu0910.pre-miRNA:425.miRNA:2309	aagcauuuugauagaaagggg
>>Contig4508.Lu0910.pre-miRNA:425
	uuuuccuuuuuggaaauuuaaaaagcauuuugauagaaagggggacccccguuuccccucuuuuguuggggaaaaaaaaacaaauucuuuuuauccaaaaaaaccuccccccuuucuuuguguuuuuauccugggaaa
	.((((((....(((......((((((((......((((((((((.......(((((((.........))))))).............(((((.....))))).....))))))))))..)))))))).))).))))))

###########################################################################################################################

>Contig4508.1014.0	is_MIRNA
	VAL:	1.74	MeanVal:	10.3936858333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaauuuaaaaagcauuuugauagaaaggggg
            +++------++++++++------++++++++++
            +++-|||||++++++++--||||++++++++++
    REV:    ccua-----uuuuuguguu----ucuuuccccc
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig4508.Lu0910.pre-miRNA:426.miRNA:2310	aaaagcauuuugauagaaagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig4508.Lu0910.pre-miRNA:426.miRNA:2311	aaagcauuuugauagaaaggg
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4508.Lu0910.pre-miRNA:426.miRNA:2312	aaaaagcauuuugauagaaag
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4508.Lu0910.pre-miRNA:426.miRNA:2313	uaaaaagcauuuugauagaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig4508.Lu0910.pre-miRNA:426.miRNA:2314	aagcauuuugauagaaagggg
>>Contig4508.Lu0910.pre-miRNA:426
	ggaaauuuaaaaagcauuuugauagaaagggggacccccguuuccccucuuuuguuggggaaaaaaaaacaaauucuuuuuauccaaaaaaaccuccccccuuucuuuguguuuuuauccu
	(((......((((((((......((((((((((.......(((((((.........))))))).............(((((.....))))).....))))))))))..)))))))).))).

###########################################################################################################################

>Contig4544.426.0	is_MIRNA
	VAL:	1.46	MeanVal:	22.0141223333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaagugaagagagcucccuucaauccaaa-ggagggaagagaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccca--ccg---gau
            ++++-----++++++++++++------++++++|++++++----++--------++++--+++++++-+++++-++++---------+++++++++-||++-|||+++
            ++++----|++++++++++++------++++++-++++++----++------||++++-|+++++++-+++++-++++----|||||+++++++++---++----+++
    REV:    cucucuau-uuucucucgaggaaacccagguuugucucccacaccuauccca--cucua-ccuucgacgacucgauaccuaa-----gguguuggggugggaaaacua
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:427.miRNA:2315	gagagcucccuucaauccaaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:427.miRNA:2316	aagagagcucccuucaaucca
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:427.miRNA:2317	agagagcucccuucaauccaa
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:427.miRNA:2318	agagcucccuucaauccaaa-
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:427.miRNA:2319	gaagagagcucccuucaaucc
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:427.miRNA:2320	ugaagagagcucccuucaauc
>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:427
	agugaaguuaagcauauaucauauaugaaugaaauaauaauaaagagauaagaugggaagggaaaagugaagagagcucccuucaauccaaaggagggaagagaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaacccaccggaucaauaaucaaaagggugggguuguggaauccauagcucagcagcuuccaucucacccuauccacacccucuguuuggacccaaaggagcucucuuuuaucucucgaaaauuggauccauuacaccgucgucucuaacuaacucagca
	.((..(((((....(((.((((......)))).))).......((((((..(((((...((((.....((((((((((((......((((((((((((....((........((((..(((((((.(((((.((((.........(((((((((.((.(((.....)))....))...)))))))))....)))).))))).))))))).))))......))....)))))).))))))......))))))))))))....))))......((....)).....)))))))))))...)))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig4544.426.1	is_MIRNA
	VAL:	1.46	MeanVal:	22.0141223333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaagugaagagagcucccuucaauccaaa-ggagggaagagaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccca--ccg---gau
            ++++-----++++++++++++------++++++|++++++----++--------++++--+++++++-+++++-++++---------+++++++++-||++-|||+++
            ++++----|++++++++++++------++++++-++++++----++------||++++-|+++++++-+++++-++++----|||||+++++++++---++----+++
    REV:    cucucuau-uuucucucgaggaaacccagguuugucucccacaccuauccca--cucua-ccuucgacgacucgauaccuaa-----gguguuggggugggaaaacua
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:428.miRNA:2321	gagagcucccuucaauccaaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:428.miRNA:2322	aagagagcucccuucaaucca
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:428.miRNA:2323	agagagcucccuucaauccaa
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:428.miRNA:2324	agagcucccuucaauccaaa-
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:428.miRNA:2325	gaagagagcucccuucaaucc
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:428.miRNA:2326	ugaagagagcucccuucaauc
>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:428
	agugaaguuaagcauauaucauauaugaaugaaauaauaauaaagagauaagaugggaagggaaaagugaagagagcucccuucaauccaaaggagggaagagaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaacccaccggaucaauaaucaaaagggugggguuguggaauccauagcucagcagcuuccaucucacccuauccacacccucuguuuggacccaaaggagcucucuuuuaucucucgaaaauuggauccauuacaccgucgucucuaacuaacucagca
	.((..(((((..((((((...))))))................((((((..(((((...((((.....((((((((((((......((((((((((((....((........((((..(((((((.(((((.((((.........(((((((((.((.(((.....)))....))...)))))))))....)))).))))).))))))).))))......))....)))))).))))))......))))))))))))....))))......((....)).....)))))))))))...)))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig4544.426.2	is_MIRNA
	VAL:	1.37	MeanVal:	20.7181955	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaagugaagagagcucccuucaauccaaa-ggagggaagagaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccca--ccg---gau
            ++++-----++++++++++++------++++++|++++++--------------++++--+++++++-+++++-++++---------+++++++++-||++-|||+++
            ++++----|++++++++++++------++++++-++++++------------||++++-|+++++++-+++++-++++----|||||+++++++++---++----+++
    REV:    cucucuau-uuucucucgaggaaacccagguuugucucccacaccuauccca--cucua-ccuucgacgacucgauaccuaa-----gguguuggggugggaaaacua
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:429.miRNA:2327	gagagcucccuucaauccaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:429.miRNA:2328	agagagcucccuucaauccaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:429.miRNA:2329	aagagagcucccuucaaucca
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:429.miRNA:2330	agagcucccuucaauccaaa-
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:429.miRNA:2331	gaagagagcucccuucaaucc
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:429.miRNA:2332	ugaagagagcucccuucaauc
>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:429
	agugaaguuaagcauauaucauauaugaaugaaauaauaauaaagagauaagaugggaagggaaaagugaagagagcucccuucaauccaaaggagggaagagaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaacccaccggaucaauaaucaaaagggugggguuguggaauccauagcucagcagcuuccaucucacccuauccacacccucuguuuggacccaaaggagcucucuuuuaucucucgaaaauuggauccauuacaccgucgucucuaacuaacucagca
	.((..(((((....(((.((((......)))).))).......((((((..(((((...((((.....((((((((((((......((((((((((((..............((((..(((((((.(((((.((((.........(((((((((.((.(((.....)))....))...)))))))))....)))).))))).))))))).))))............)))))).))))))......))))))))))))....))))......((....)).....)))))))))))...)))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig4544.436.0	is_MIRNA
	VAL:	1.46	MeanVal:	22.0141223333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaagugaagagagcucccuucaauccaaa-ggagggaagagaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccca--ccg---gau
            ++++-----++++++++++++------++++++|++++++----++--------++++--+++++++-+++++-++++---------+++++++++-||++-|||+++
            ++++----|++++++++++++------++++++-++++++----++------||++++-|+++++++-+++++-++++----|||||+++++++++---++----+++
    REV:    cucucuau-uuucucucgaggaaacccagguuugucucccacaccuauccca--cucua-ccuucgacgacucgauaccuaa-----gguguuggggugggaaaacua
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:430.miRNA:2333	gagagcucccuucaauccaaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:430.miRNA:2334	aagagagcucccuucaaucca
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:430.miRNA:2335	agagagcucccuucaauccaa
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:430.miRNA:2336	agagcucccuucaauccaaa-
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:430.miRNA:2337	gaagagagcucccuucaaucc
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:430.miRNA:2338	ugaagagagcucccuucaauc
>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:430
	agcauauaucauauaugaaugaaauaauaauaaagagauaagaugggaagggaaaagugaagagagcucccuucaauccaaaggagggaagagaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaacccaccggaucaauaaucaaaagggugggguuguggaauccauagcucagcagcuuccaucucacccuauccacacccucuguuuggacccaaaggagcucucuuuuaucucucgaaaauuggauccauuacaccgucgucucuaacuaacucagca
	.((.(((.((((......)))).))).......((((((..(((((...((((.....((((((((((((......((((((((((((....((........((((..(((((((.(((((.((((.........(((((((((.((.(((.....)))....))...)))))))))....)))).))))).))))))).))))......))....)))))).))))))......))))))))))))....))))......((....)).....)))))))))))..........)).

###########################################################################################################################

>Contig4544.436.1	is_MIRNA
	VAL:	1.37	MeanVal:	20.7181955	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaagugaagagagcucccuucaauccaaa-ggagggaagagaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccca--ccg---gau
            ++++-----++++++++++++------++++++|++++++--------------++++--+++++++-+++++-++++---------+++++++++-||++-|||+++
            ++++----|++++++++++++------++++++-++++++------------||++++-|+++++++-+++++-++++----|||||+++++++++---++----+++
    REV:    cucucuau-uuucucucgaggaaacccagguuugucucccacaccuauccca--cucua-ccuucgacgacucgauaccuaa-----gguguuggggugggaaaacua
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:431.miRNA:2339	gagagcucccuucaauccaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:431.miRNA:2340	agagagcucccuucaauccaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:431.miRNA:2341	aagagagcucccuucaaucca
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:431.miRNA:2342	agagcucccuucaauccaaa-
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:431.miRNA:2343	gaagagagcucccuucaaucc
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:431.miRNA:2344	ugaagagagcucccuucaauc
>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:431
	agcauauaucauauaugaaugaaauaauaauaaagagauaagaugggaagggaaaagugaagagagcucccuucaauccaaaggagggaagagaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaacccaccggaucaauaaucaaaagggugggguuguggaauccauagcucagcagcuuccaucucacccuauccacacccucuguuuggacccaaaggagcucucuuuuaucucucgaaaauuggauccauuacaccgucgucucuaacuaacucagca
	.((.(((.((((......)))).))).......((((((..(((((...((((.....((((((((((((......((((((((((((..............((((..(((((((.(((((.((((.........(((((((((.((.(((.....)))....))...)))))))))....)))).))))).))))))).))))............)))))).))))))......))))))))))))....))))......((....)).....)))))))))))..........)).

###########################################################################################################################

>Contig4544.439.0	is_MIRNA
	VAL:	1.46	MeanVal:	22.0141223333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaagugaagagagcucccuucaauccaaa-ggagggaagagaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccca--ccg---gau
            ++++-----++++++++++++------++++++|++++++----++--------++++--+++++++-+++++-++++---------+++++++++-||++-|||+++
            ++++----|++++++++++++------++++++-++++++----++------||++++-|+++++++-+++++-++++----|||||+++++++++---++----+++
    REV:    cucucuau-uuucucucgaggaaacccagguuugucucccacaccuauccca--cucua-ccuucgacgacucgauaccuaa-----gguguuggggugggaaaacua
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:432.miRNA:2345	gagagcucccuucaauccaaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:432.miRNA:2346	aagagagcucccuucaaucca
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:432.miRNA:2347	agagagcucccuucaauccaa
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:432.miRNA:2348	agagcucccuucaauccaaa-
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:432.miRNA:2349	gaagagagcucccuucaaucc
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:432.miRNA:2350	ugaagagagcucccuucaauc
>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:432
	auauaucauauaugaaugaaauaauaauaaagagauaagaugggaagggaaaagugaagagagcucccuucaauccaaaggagggaagagaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaacccaccggaucaauaaucaaaagggugggguuguggaauccauagcucagcagcuuccaucucacccuauccacacccucuguuuggacccaaaggagcucucuuuuaucucucgaaaauuggauccauuacaccgucgucucuaacuaacucagcaggga
	.(((.((((......)))).))).......((((((..(((((...((((.....((((((((((((......((((((((((((....((........((((..(((((((.(((((.((((.........(((((((((.((.(((.....)))....))...)))))))))....)))).))))).))))))).))))......))....)))))).))))))......))))))))))))....))))......((....)).....)))))))))))......(((....))).

###########################################################################################################################

>Contig4544.439.1	is_MIRNA
	VAL:	1.37	MeanVal:	20.7181955	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaagugaagagagcucccuucaauccaaa-ggagggaagagaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccca--ccg---gau
            ++++-----++++++++++++------++++++|++++++--------------++++--+++++++-+++++-++++---------+++++++++-||++-|||+++
            ++++----|++++++++++++------++++++-++++++------------||++++-|+++++++-+++++-++++----|||||+++++++++---++----+++
    REV:    cucucuau-uuucucucgaggaaacccagguuugucucccacaccuauccca--cucua-ccuucgacgacucgauaccuaa-----gguguuggggugggaaaacua
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:433.miRNA:2351	gagagcucccuucaauccaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:433.miRNA:2352	agagagcucccuucaauccaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:433.miRNA:2353	aagagagcucccuucaaucca
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:433.miRNA:2354	agagcucccuucaauccaaa-
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:433.miRNA:2355	gaagagagcucccuucaaucc
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:433.miRNA:2356	ugaagagagcucccuucaauc
>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:433
	auauaucauauaugaaugaaauaauaauaaagagauaagaugggaagggaaaagugaagagagcucccuucaauccaaaggagggaagagaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaacccaccggaucaauaaucaaaagggugggguuguggaauccauagcucagcagcuuccaucucacccuauccacacccucuguuuggacccaaaggagcucucuuuuaucucucgaaaauuggauccauuacaccgucgucucuaacuaacucagcaggga
	.(((.((((......)))).))).......((((((..(((((...((((.....((((((((((((......((((((((((((..............((((..(((((((.(((((.((((.........(((((((((.((.(((.....)))....))...)))))))))....)))).))))).))))))).))))............)))))).))))))......))))))))))))....))))......((....)).....)))))))))))......(((....))).

###########################################################################################################################

>Contig4544.468.0	is_MIRNA
	VAL:	1.46	MeanVal:	22.0141223333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaagugaagagagcucccuucaauccaaa-ggagggaagagaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccca--ccg---gau
            ++++-----++++++++++++------++++++|++++++----++--------++++--+++++++-+++++-++++---------+++++++++-||++-|||+++
            ++++----|++++++++++++------++++++-++++++----++------||++++-|+++++++-+++++-++++----|||||+++++++++---++----+++
    REV:    cucucuau-uuucucucgaggaaacccagguuugucucccacaccuauccca--cucua-ccuucgacgacucgauaccuaa-----gguguuggggugggaaaacua
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:434.miRNA:2357	gagagcucccuucaauccaaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:434.miRNA:2358	aagagagcucccuucaaucca
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:434.miRNA:2359	agagagcucccuucaauccaa
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:434.miRNA:2360	agagcucccuucaauccaaa-
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:434.miRNA:2361	gaagagagcucccuucaaucc
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:434.miRNA:2362	ugaagagagcucccuucaauc
>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:434
	aagagauaagaugggaagggaaaagugaagagagcucccuucaauccaaaggagggaagagaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaacccaccggaucaauaaucaaaagggugggguuguggaauccauagcucagcagcuuccaucucacccuauccacacccucuguuuggacccaaaggagcucucuuuuaucucucgaaaauuggauccauuacaccgucgucucuaacuaacucagcaggga
	.((((((..(((((...((((.....((((((((((((......((((((((((((....((........((((..(((((((.(((((.((((.........(((((((((.((.(((.....)))....))...)))))))))....)))).))))).))))))).))))......))....)))))).))))))......))))))))))))....))))......((....)).....)))))))))))......(((....))).

###########################################################################################################################

>Contig4544.468.1	is_MIRNA
	VAL:	1.37	MeanVal:	20.7181955	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaagugaagagagcucccuucaauccaaa-ggagggaagagaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccca--ccg---gau
            ++++-----++++++++++++------++++++|++++++--------------++++--+++++++-+++++-++++---------+++++++++-||++-|||+++
            ++++----|++++++++++++------++++++-++++++------------||++++-|+++++++-+++++-++++----|||||+++++++++---++----+++
    REV:    cucucuau-uuucucucgaggaaacccagguuugucucccacaccuauccca--cucua-ccuucgacgacucgauaccuaa-----gguguuggggugggaaaacua
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:435.miRNA:2363	gagagcucccuucaauccaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:435.miRNA:2364	agagagcucccuucaauccaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:435.miRNA:2365	aagagagcucccuucaaucca
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:435.miRNA:2366	agagcucccuucaauccaaa-
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:435.miRNA:2367	gaagagagcucccuucaaucc
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:435.miRNA:2368	ugaagagagcucccuucaauc
>>Contig4544.Lu0910.pre-miRNA:435
	aagagauaagaugggaagggaaaagugaagagagcucccuucaauccaaaggagggaagagaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaacccaccggaucaauaaucaaaagggugggguuguggaauccauagcucagcagcuuccaucucacccuauccacacccucuguuuggacccaaaggagcucucuuuuaucucucgaaaauuggauccauuacaccgucgucucuaacuaacucagcaggga
	.((((((..(((((...((((.....((((((((((((......((((((((((((..............((((..(((((((.(((((.((((.........(((((((((.((.(((.....)))....))...)))))))))....)))).))))).))))))).))))............)))))).))))))......))))))))))))....))))......((....)).....)))))))))))......(((....))).

###########################################################################################################################

>Contig4557.799.0	is_MIRNA
	VAL:	2.55	MeanVal:	13.48893	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcccccccccuguuucccaccccucccccuuuaacc-ggaaa
            ++++++++++++-++++++++----------------|+++++
            ++++++++++++|++++++++-----------------+++++
    REV:    ccggggggggga-agaggguguuucccccuuuuuccccccuuu
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:436.miRNA:2369	ucccaccccucccccuuuaac
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:436.miRNA:2370	uucccaccccucccccuuuaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:436.miRNA:2371	uuucccaccccucccccuuua
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:436.miRNA:2372	cccaccccucccccuuuaacc
                                  *********************	23:::43	23--42	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:436.miRNA:2373	ccucccccuuuaacc-ggaaa
>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:436
	agucaaaaggggggaaaacccaacagaaaaaaaaaaaaaaacagggggguuccccccggggagacccccuccuggcccccccccuguuucccaccccucccccuuuaaccggaaaacucuuuccccccuuuuucccccuuugugggagaagggggggggcccuuuuuuuucuaaaacccccacaggcgguguugaggguauuuucucccacuuuuuucgggggggugggggaggggggucgucugcucccccccccc
	....(((((((((((((((((...((((((((((........((((((.(((((....))))).))))))...((((((((((((.((((((((................(((((....))))).................)))))))))))))))))))).))))))))))...(((((....)).))).....))))..)))))))).))))).....(((((.(((((((.(((....))).))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig4557.802.0	is_MIRNA
	VAL:	2.55	MeanVal:	13.48893	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcccccccccuguuucccaccccucccccuuuaacc-ggaaa
            ++++++++++++-++++++++----------------|+++++
            ++++++++++++|++++++++-----------------+++++
    REV:    ccggggggggga-agaggguguuucccccuuuuuccccccuuu
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:437.miRNA:2374	ucccaccccucccccuuuaac
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:437.miRNA:2375	uucccaccccucccccuuuaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:437.miRNA:2376	uuucccaccccucccccuuua
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:437.miRNA:2377	cccaccccucccccuuuaacc
                                  *********************	23:::43	23--42	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:437.miRNA:2378	ccucccccuuuaacc-ggaaa
>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:437
	caaaaggggggaaaacccaacagaaaaaaaaaaaaaaacagggggguuccccccggggagacccccuccuggcccccccccuguuucccaccccucccccuuuaaccggaaaacucuuuccccccuuuuucccccuuugugggagaagggggggggcccuuuuuuuucuaaaacccccacaggcgguguugaggguauuuucucccacuuuuuucgggggggugggggaggggggucgucugcucccccccccc
	.(((((((((((((((((...((((((((((........((((((.(((((....))))).))))))...((((((((((((.((((((((................(((((....))))).................)))))))))))))))))))).))))))))))...(((((....)).))).....))))..)))))))).))))).....(((((.(((((((.(((....))).))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig4557.806.0	is_MIRNA
	VAL:	2.55	MeanVal:	13.48893	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcccccccccuguuucccaccccucccccuuuaacc-ggaaa
            ++++++++++++-++++++++----------------|+++++
            ++++++++++++|++++++++-----------------+++++
    REV:    ccggggggggga-agaggguguuucccccuuuuuccccccuuu
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:438.miRNA:2379	ucccaccccucccccuuuaac
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:438.miRNA:2380	uucccaccccucccccuuuaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:438.miRNA:2381	uuucccaccccucccccuuua
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:438.miRNA:2382	cccaccccucccccuuuaacc
                                  *********************	23:::43	23--42	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:438.miRNA:2383	ccucccccuuuaacc-ggaaa
>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:438
	aggggggaaaacccaacagaaaaaaaaaaaaaaacagggggguuccccccggggagacccccuccuggcccccccccuguuucccaccccucccccuuuaaccggaaaacucuuuccccccuuuuucccccuuugugggagaagggggggggcccuuuuuuuucuaaaacccccacaggcgguguugaggguauuuucucccacuuuuuucgggggggugggggaggggggucgucugcucccccccccc
	.(((((((((((((...((((((((((........((((((.(((((....))))).))))))...((((((((((((.((((((((................(((((....))))).................)))))))))))))))))))).))))))))))...(((((....)).))).....)))).)))))))))...........(((((.(((((((.(((....))).))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig4557.815.0	is_MIRNA
	VAL:	2.55	MeanVal:	13.48893	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcccccccccuguuucccaccccucccccuuuaacc-ggaaa
            ++++++++++++-++++++++----------------|+++++
            ++++++++++++|++++++++-----------------+++++
    REV:    ccggggggggga-agaggguguuucccccuuuuuccccccuuu
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:439.miRNA:2384	ucccaccccucccccuuuaac
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:439.miRNA:2385	uucccaccccucccccuuuaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:439.miRNA:2386	uuucccaccccucccccuuua
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:439.miRNA:2387	cccaccccucccccuuuaacc
                                  *********************	23:::43	23--42	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:439.miRNA:2388	ccucccccuuuaacc-ggaaa
>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:439
	aacccaacagaaaaaaaaaaaaaaacagggggguuccccccggggagacccccuccuggcccccccccuguuucccaccccucccccuuuaaccggaaaacucuuuccccccuuuuucccccuuugugggagaagggggggggcccuuuuuuuucuaaaacccccacaggcgguguugaggguauuuucucccacuuuuuucgggggggugggggaggggggucgucugcucccccccccc
	.((((...((((((((((........((((((.(((((....))))).))))))...((((((((((((.((((((((................(((((....))))).................)))))))))))))))))))).)))))))))).....((((..(((.((((..(((((....))))).)))).)))..))))))))(((((.(((((((.....)))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4557.822.0	is_MIRNA
	VAL:	2.55	MeanVal:	13.48893	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcccccccccuguuucccaccccucccccuuuaacc-ggaaa
            ++++++++++++-++++++++----------------|+++++
            ++++++++++++|++++++++-----------------+++++
    REV:    ccggggggggga-agaggguguuucccccuuuuuccccccuuu
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:440.miRNA:2389	ucccaccccucccccuuuaac
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:440.miRNA:2390	uucccaccccucccccuuuaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:440.miRNA:2391	uuucccaccccucccccuuua
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:440.miRNA:2392	cccaccccucccccuuuaacc
                                  *********************	23:::43	23--42	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:440.miRNA:2393	ccucccccuuuaacc-ggaaa
>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:440
	cagaaaaaaaaaaaaaaacagggggguuccccccggggagacccccuccuggcccccccccuguuucccaccccucccccuuuaaccggaaaacucuuuccccccuuuuucccccuuugugggagaagggggggggcccuuuuuuuucuaaaacccccacaggcgguguugaggguauuuucucccacuuuuuucgggggggugggggaggggggucgucugcucccccccccc
	.((((((((((........((((((.(((((....))))).))))))...((((((((((((.((((((((................(((((....))))).................)))))))))))))))))))).))))))))))....(((((..(((.((((..(((((....))))).)))).)))...)))))..(((((.(((((((.....)))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4557.836.0	is_MIRNA
	VAL:	2.55	MeanVal:	13.48893	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcccccccccuguuucccaccccucccccuuuaacc-ggaaa
            ++++++++++++-++++++++----------------|+++++
            ++++++++++++|++++++++-----------------+++++
    REV:    ccggggggggga-agaggguguuucccccuuuuuccccccuuu
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:441.miRNA:2394	ucccaccccucccccuuuaac
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:441.miRNA:2395	uucccaccccucccccuuuaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:441.miRNA:2396	uuucccaccccucccccuuua
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:441.miRNA:2397	cccaccccucccccuuuaacc
                                  *********************	23:::43	23--42	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:441.miRNA:2398	ccucccccuuuaacc-ggaaa
>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:441
	aaaacagggggguuccccccggggagacccccuccuggcccccccccuguuucccaccccucccccuuuaaccggaaaacucuuuccccccuuuuucccccuuugugggagaagggggggggcccuuuuuuuucuaaaacccccacaggcgguguugaggguauuuucucccacuuuuuucgggggggugggggaggggggucgucugcucccccccccc
	......(((((....))))).((((((..(((((..((((((((((((.((((((((................(((((....))))).................))))))))))))))))))))..............(((((....)).)))...))))).....))))))...........(((((.(((((((.(((....))).))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig4557.841.0	is_MIRNA
	VAL:	2.55	MeanVal:	13.48893	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcccccccccuguuucccaccccucccccuuuaacc-ggaaa
            ++++++++++++-++++++++----------------|+++++
            ++++++++++++|++++++++-----------------+++++
    REV:    ccggggggggga-agaggguguuucccccuuuuuccccccuuu
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:442.miRNA:2399	ucccaccccucccccuuuaac
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:442.miRNA:2400	uucccaccccucccccuuuaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:442.miRNA:2401	uuucccaccccucccccuuua
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:442.miRNA:2402	cccaccccucccccuuuaacc
                                  *********************	23:::43	23--42	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:442.miRNA:2403	ccucccccuuuaacc-ggaaa
>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:442
	agggggguuccccccggggagacccccuccuggcccccccccuguuucccaccccucccccuuuaaccggaaaacucuuuccccccuuuuucccccuuugugggagaagggggggggcccuuuuuuuucuaaaacccccacaggcgguguugaggguauuuucucccacuuuuuucgggggggugggggaggggggucgucugcucccccccccc
	.(((((....))))).((((((..(((((..((((((((((((.((((((((................(((((....))))).................))))))))))))))))))))..............(((((....)).)))...))))).....))))))...........(((((.(((((((.(((....))).))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig4557.848.0	is_MIRNA
	VAL:	2.55	MeanVal:	13.48893	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcccccccccuguuucccaccccucccccuuuaacc-ggaaa
            ++++++++++++-++++++++----------------|+++++
            ++++++++++++|++++++++-----------------+++++
    REV:    ccggggggggga-agaggguguuucccccuuuuuccccccuuu
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:443.miRNA:2404	ucccaccccucccccuuuaac
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:443.miRNA:2405	uucccaccccucccccuuuaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:443.miRNA:2406	uuucccaccccucccccuuua
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:443.miRNA:2407	cccaccccucccccuuuaacc
                                  *********************	23:::43	23--42	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:443.miRNA:2408	ccucccccuuuaacc-ggaaa
>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:443
	uuccccccggggagacccccuccuggcccccccccuguuucccaccccucccccuuuaaccggaaaacucuuuccccccuuuuucccccuuugugggagaagggggggggcccuuuuuuuucuaaaacccccacaggcgguguugaggguauuuucucccacuuuuuucgggggggugggggaggggggucgucugcucccccccccc
	.((((((((((((((..(((((..((((((((((((.((((((((................(((((....))))).................))))))))))))))))))))..............(((((....)).)))...))))).....))))))........)))))))).(((((.(((((((.....)))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4557.855.0	is_MIRNA
	VAL:	2.55	MeanVal:	13.48893	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcccccccccuguuucccaccccucccccuuuaacc-ggaaa
            ++++++++++++-++++++++----------------|+++++
            ++++++++++++|++++++++-----------------+++++
    REV:    ccggggggggga-agaggguguuucccccuuuuuccccccuuu
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:444.miRNA:2409	ucccaccccucccccuuuaac
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:444.miRNA:2410	uucccaccccucccccuuuaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:444.miRNA:2411	uuucccaccccucccccuuua
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:444.miRNA:2412	cccaccccucccccuuuaacc
                                  *********************	23:::43	23--42	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:444.miRNA:2413	ccucccccuuuaacc-ggaaa
>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:444
	cggggagacccccuccuggcccccccccuguuucccaccccucccccuuuaaccggaaaacucuuuccccccuuuuucccccuuugugggagaagggggggggcccuuuuuuuucuaaaacccccacaggcgguguugaggguauuuucucccacuuuuuucgggggggugggggaggggggucgucugcuccccc
	.((((((.((((((((.((((((((((((.((((((((................(((((....))))).................)))))))))))))))))))).........(((...(((((..(((.((((..(((((....))))).)))).)))...))))).))).))))))))........)))))).

###########################################################################################################################

>Contig4557.857.0	is_MIRNA
	VAL:	2.55	MeanVal:	13.48893	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcccccccccuguuucccaccccucccccuuuaacc-ggaaa
            ++++++++++++-++++++++----------------|+++++
            ++++++++++++|++++++++-----------------+++++
    REV:    ccggggggggga-agaggguguuucccccuuuuuccccccuuu
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:445.miRNA:2414	ucccaccccucccccuuuaac
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:445.miRNA:2415	uucccaccccucccccuuuaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:445.miRNA:2416	uuucccaccccucccccuuua
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:445.miRNA:2417	cccaccccucccccuuuaacc
                                  *********************	23:::43	23--42	>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:445.miRNA:2418	ccucccccuuuaacc-ggaaa
>>Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:445
	gggagacccccuccuggcccccccccuguuucccaccccucccccuuuaaccggaaaacucuuuccccccuuuuucccccuuugugggagaagggggggggcccuuuuuuuucuaaaacccccacaggcgguguugaggguauuuucucccacuuuuuucgggggggugggggaggggggucgucugcucccccccccc
	((((((..(((((..((((((((((((.((((((((................(((((....))))).................))))))))))))))))))))..............(((((....)).)))...))))).....))))))...........(((((.(((((((.(((....))).))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig4564.653.0	is_MIRNA
	VAL:	3.08	MeanVal:	11.664862	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguguggaaugggagggagagcuuggguagug
            ++-++--+++--++++++++++++--+++++++
            ++-++--+++--++++++++++++--+++++++
    REV:    cugacugcuucuucuuccucuugauuucguuac
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4564.Lu0910.pre-miRNA:446.miRNA:2419	guggaaugggagggagagcuu
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig4564.Lu0910.pre-miRNA:446.miRNA:2420	uguggaaugggagggagagcu
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig4564.Lu0910.pre-miRNA:446.miRNA:2421	uggaaugggagggagagcuug
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4564.Lu0910.pre-miRNA:446.miRNA:2422	gaaugggagggagagcuuggg
>>Contig4564.Lu0910.pre-miRNA:446
	ggguguggaaugggagggagagcuuggguagugaaguagcagcagcaauugacaagcucaacauugcuuuaguucuccuucuucuucgucagucg
	((.((..(((..((((((((((((..(((((((.....((....))..((((.....)))))))))))..))))))))))))..)))..)).)).

###########################################################################################################################

>Contig4572.716.0	is_MIRNA
	VAL:	2.50	MeanVal:	13.8503045	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccuucuccguccuaaca--gccuccuuuuuagc
            ++++++++++++++----||++-+++++---+++
            ++++++++++++++------++-+++++-||+++
    REV:    cggaggaggcaggaggaaagcgaaggaac--ucg
                  *********************	7:::27	7--25	>>Contig4572.Lu0910.pre-miRNA:447.miRNA:2423	uccguccuaaca--gccuccu
                   *********************	8:::28	8--26	>>Contig4572.Lu0910.pre-miRNA:447.miRNA:2424	ccguccuaaca--gccuccuu
                    *********************	9:::29	9--27	>>Contig4572.Lu0910.pre-miRNA:447.miRNA:2425	cguccuaaca--gccuccuuu
                     *********************	10:::30	10--28	>>Contig4572.Lu0910.pre-miRNA:447.miRNA:2426	guccuaaca--gccuccuuuu
                 *********************	6:::26	6--24	>>Contig4572.Lu0910.pre-miRNA:447.miRNA:2427	cuccguccuaaca--gccucc
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig4572.Lu0910.pre-miRNA:447.miRNA:2428	uucuccguccuaaca--gccu
>>Contig4572.Lu0910.pre-miRNA:447
	accaagagcagcuggagccuucuccguccuaacagccuccuuuuuagcgggaauagugaaggagcucaaggaagcgaaaggaggacggaggaggcg
	.(((........))).((((((((((((((....((.(((((...(((...............))).))))).))......)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4572.731.0	is_MIRNA
	VAL:	2.50	MeanVal:	13.8503045	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccuucuccguccuaaca--gccuccuuuuuagc
            ++++++++++++++----||++-+++++---+++
            ++++++++++++++------++-+++++-||+++
    REV:    cggaggaggcaggaggaaagcgaaggaac--ucg
                  *********************	7:::27	7--25	>>Contig4572.Lu0910.pre-miRNA:448.miRNA:2429	uccguccuaaca--gccuccu
                   *********************	8:::28	8--26	>>Contig4572.Lu0910.pre-miRNA:448.miRNA:2430	ccguccuaaca--gccuccuu
                    *********************	9:::29	9--27	>>Contig4572.Lu0910.pre-miRNA:448.miRNA:2431	cguccuaaca--gccuccuuu
                     *********************	10:::30	10--28	>>Contig4572.Lu0910.pre-miRNA:448.miRNA:2432	guccuaaca--gccuccuuuu
                 *********************	6:::26	6--24	>>Contig4572.Lu0910.pre-miRNA:448.miRNA:2433	cuccguccuaaca--gccucc
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig4572.Lu0910.pre-miRNA:448.miRNA:2434	uucuccguccuaaca--gccu
>>Contig4572.Lu0910.pre-miRNA:448
	agccuucuccguccuaacagccuccuuuuuagcgggaauagugaaggagcucaaggaagcgaaaggaggacggaggaggcg
	.((((((((((((((....((.(((((...(((...............))).))))).))......)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4591.1297.0	is_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	13.2873543333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaauuu-----ucagagg------------aagggguuauaaaucag--ugaaacaaaucuu
            ++++++--|||||+++++++||||||||||||++++-++++++++--++||+++++---+++++
            ++++++-------+++++++------------++++-++++++++--++--+++++--|+++++
    REV:    uccuuauaauuucaguuucccuaagguuauaauuccgcaauauuuucucuagcuuuuc-uagaa
                                                 *********************	38:::58	21--39	>>Contig4591.Lu0910.pre-miRNA:449.miRNA:2435	guuauaaaucag--ugaaaca
                                                    *********************	41:::61	24--42	>>Contig4591.Lu0910.pre-miRNA:449.miRNA:2436	auaaaucag--ugaaacaaau
                                                   *********************	40:::60	23--41	>>Contig4591.Lu0910.pre-miRNA:449.miRNA:2437	uauaaaucag--ugaaacaaa
                                                  *********************	39:::59	22--40	>>Contig4591.Lu0910.pre-miRNA:449.miRNA:2438	uuauaaaucag--ugaaacaa
                                                      *********************	43:::63	26--44	>>Contig4591.Lu0910.pre-miRNA:449.miRNA:2439	aaaucag--ugaaacaaaucu
                                                     *********************	42:::62	25--43	>>Contig4591.Lu0910.pre-miRNA:449.miRNA:2440	uaaaucag--ugaaacaaauc
>>Contig4591.Lu0910.pre-miRNA:449
	aucaagacaguagaaaggaauuuucagaggaagggguuauaaaucagugaaacaaaucuuaggaaaaagaucuuuucgaucucuuuuauaacgccuuaauauuggaaucccuuugacuuuaauauuccuauagaucauagaaacccuuuuuagucaauaagugaauuaucuugagcaaagauaauuuuuuauucgaaaaaaggcuuuuguuuugaa
	.(((((((((.((..((((((..(((((((((((.((((((((..(((((((...(((((......)))))..)))))..))..)))))))).))))............))))))).......))))))...............(((((((..((((((((.((((((((((.....)))))))))))))))).))))))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4591.1311.0	is_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	13.2873543333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaauuu-----ucagagg------------aagggguuauaaaucag--ugaaacaaaucuu
            ++++++--|||||+++++++||||||||||||++++-++++++++--++||+++++---+++++
            ++++++-------+++++++------------++++-++++++++--++--+++++--|+++++
    REV:    uccuuauaauuucaguuucccuaagguuauaauuccgcaauauuuucucuagcuuuuc-uagaa
                                                 *********************	38:::58	21--39	>>Contig4591.Lu0910.pre-miRNA:450.miRNA:2441	guuauaaaucag--ugaaaca
                                                    *********************	41:::61	24--42	>>Contig4591.Lu0910.pre-miRNA:450.miRNA:2442	auaaaucag--ugaaacaaau
                                                   *********************	40:::60	23--41	>>Contig4591.Lu0910.pre-miRNA:450.miRNA:2443	uauaaaucag--ugaaacaaa
                                                  *********************	39:::59	22--40	>>Contig4591.Lu0910.pre-miRNA:450.miRNA:2444	uuauaaaucag--ugaaacaa
                                                      *********************	43:::63	26--44	>>Contig4591.Lu0910.pre-miRNA:450.miRNA:2445	aaaucag--ugaaacaaaucu
                                                     *********************	42:::62	25--43	>>Contig4591.Lu0910.pre-miRNA:450.miRNA:2446	uaaaucag--ugaaacaaauc
>>Contig4591.Lu0910.pre-miRNA:450
	aaggaauuuucagaggaagggguuauaaaucagugaaacaaaucuuaggaaaaagaucuuuucgaucucuuuuauaacgccuuaauauuggaaucccuuugacuuuaauauuccuauagaucauagaaacccuuuuuagucaauaagugaauuaucuugagcaaagauaauuuuuuauucgaaaaaaggc
	.((((((..(((((((((((.((((((((..(((((((...(((((......)))))..)))))..))..)))))))).))))............))))))).......))))))...............(((((((..((((((((.((((((((((.....)))))))))))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4591.1430.0	is_MIRNA
	VAL:	973.85	MeanVal:	9097.38395166666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaua--gaaacccuuuuuaguc-aauaagugaauuaucuu
            +++--||++++-+++++++--++|++++++-++++++++++
            +++----++++-+++++++||++-++++++|++++++++++
    REV:    aguuuuguuuucggaaaaa--agcuuauuu-uuuaauagaa
                    *********************	9:::29	7--26	>>Contig4591.Lu0910.pre-miRNA:451.miRNA:2447	aaacccuuuuuaguc-aauaa
                                *********************	21:::41	19--38	>>Contig4591.Lu0910.pre-miRNA:451.miRNA:2448	guc-aauaagugaauuaucuu
                            *********************	17:::37	15--34	>>Contig4591.Lu0910.pre-miRNA:451.miRNA:2449	uuuaguc-aauaagugaauua
                             *********************	18:::38	16--35	>>Contig4591.Lu0910.pre-miRNA:451.miRNA:2450	uuaguc-aauaagugaauuau
                           *********************	16:::36	14--33	>>Contig4591.Lu0910.pre-miRNA:451.miRNA:2451	uuuuaguc-aauaagugaauu
                          *********************	15:::35	13--32	>>Contig4591.Lu0910.pre-miRNA:451.miRNA:2452	uuuuuaguc-aauaagugaau
>>Contig4591.Lu0910.pre-miRNA:451
	aucauagaaacccuuuuuagucaauaagugaauuaucuugagcaaagauaauuuuuuauucgaaaaaaggcuuuuguuuugaa
	.(((..((((.(((((((..((((((((.((((((((((.....)))))))))))))))).))))))))).))))....))).

###########################################################################################################################

>Contig47.324.0	is_MIRNA
	VAL:	3.02	MeanVal:	15.644636	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuucgauuacagggug-aagugagauuuuccgaggaggaggaggacg
            +++++++++-+++++-++-|++-+++++++--++++--++++++---+++
            +++++++++|+++++-++--++-+++++++--++++||++++++---+++
    REV:    gaaaaggcu-auguuguaaauugauuuuaauuggcu--uucuuuguaugc
                                *********************	21:::41	20--40	>>Contig47.Lu0910.pre-miRNA:452.miRNA:2453	aagugagauuuuccgaggagg
                                 *********************	22:::42	21--41	>>Contig47.Lu0910.pre-miRNA:452.miRNA:2454	agugagauuuuccgaggagga
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig47.Lu0910.pre-miRNA:452.miRNA:2455	uuuuucgauuacagggug-aa
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig47.Lu0910.pre-miRNA:452.miRNA:2456	acagggug-aagugagauuuu
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig47.Lu0910.pre-miRNA:452.miRNA:2457	uacagggug-aagugagauuu
                           *********************	16:::36	16--35	>>Contig47.Lu0910.pre-miRNA:452.miRNA:2458	ggug-aagugagauuuuccga
>>Contig47.Lu0910.pre-miRNA:452
	cuuuuuucgauuacagggugaagugagauuuuccgaggaggaggaggacggcgaugcguauguuucuuucgguuaauuuuaguuaaauguuguaucggaaaaguaauaaaagggauuguugugacguaacaauccguuuauuuauaauugucuaucaaaguuuguugagagacagua
	.(((((((((.(((((.((.((.(((((((..((((..((((((...(((......)))...))))))))))..))))))).))..)).)))))))))))))).....(((.(((((((((.....))))))))).))).......(((((((.((((......)))).))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4732.1040.0	is_MIRNA
	VAL:	1.65	MeanVal:	10.420965	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaccuauaaaagccucucuc-ucucuguguaaaucug
            ++++++++-----+++++++-|+++++++++----+++
            ++++++++---||+++++++--+++++++++----+++
    REV:    aguggguggca--ggagagaauagagacgcgcgacggc
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig4732.Lu0910.pre-miRNA:453.miRNA:2459	ccucucuc-ucucuguguaaa
                          *********************	15:::35	15--34	>>Contig4732.Lu0910.pre-miRNA:453.miRNA:2460	cucucuc-ucucuguguaaau
                           *********************	16:::36	16--35	>>Contig4732.Lu0910.pre-miRNA:453.miRNA:2461	ucucuc-ucucuguguaaauc
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig4732.Lu0910.pre-miRNA:453.miRNA:2462	auaaaagccucucuc-ucucu
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig4732.Lu0910.pre-miRNA:453.miRNA:2463	gccucucuc-ucucuguguaa
                     *********************	10:::30	10--29	>>Contig4732.Lu0910.pre-miRNA:453.miRNA:2464	aaagccucucuc-ucucugug
>>Contig4732.Lu0910.pre-miRNA:453
	ccgccggcguucacgucaccuauaaaagccucucucucucuguguaaaucuggaacacggcagcgcgcagagauaagagaggacggugggugaaaggaccaaggggaagaaaaaggcga
	.((((....(((...((((((((.....(((((((.(((((((((....(((.....)))....)))))))))..)))))))...)))))))).....((....))..)))...)))).

###########################################################################################################################

>Contig4732.1054.0	is_MIRNA
	VAL:	1.65	MeanVal:	10.420965	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaccuauaaaagccucucuc-ucucuguguaaaucug
            ++++++++-----+++++++-|+++++++++----+++
            ++++++++---||+++++++--+++++++++----+++
    REV:    aguggguggca--ggagagaauagagacgcgcgacggc
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig4732.Lu0910.pre-miRNA:454.miRNA:2465	ccucucuc-ucucuguguaaa
                          *********************	15:::35	15--34	>>Contig4732.Lu0910.pre-miRNA:454.miRNA:2466	cucucuc-ucucuguguaaau
                           *********************	16:::36	16--35	>>Contig4732.Lu0910.pre-miRNA:454.miRNA:2467	ucucuc-ucucuguguaaauc
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig4732.Lu0910.pre-miRNA:454.miRNA:2468	auaaaagccucucuc-ucucu
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig4732.Lu0910.pre-miRNA:454.miRNA:2469	gccucucuc-ucucuguguaa
                     *********************	10:::30	10--29	>>Contig4732.Lu0910.pre-miRNA:454.miRNA:2470	aaagccucucuc-ucucugug
>>Contig4732.Lu0910.pre-miRNA:454
	gucaccuauaaaagccucucucucucuguguaaaucuggaacacggcagcgcgcagagauaagagaggacggugggugaaaggaccaagggga
	.((((((((.....(((((((.(((((((((....(((.....)))....)))))))))..)))))))...)))))))).....((....)).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1680.0	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:455.miRNA:2471	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:455.miRNA:2472	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:455.miRNA:2473	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:455.miRNA:2474	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:455.miRNA:2475	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:455.miRNA:2476	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:455
	uggacggaagggaaacuggacuuggcgauggcggcgaaguccuccgcugcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccggu
	.((.((((.((....))((((((.((.......)).))))))))))))..(((((((..((..((.(((((((....(((((......(((((.......)))))))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1680.1	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:456.miRNA:2477	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:456.miRNA:2478	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:456.miRNA:2479	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:456.miRNA:2480	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:456.miRNA:2481	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:456.miRNA:2482	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:456
	uggacggaagggaaacuggacuuggcgauggcggcgaaguccuccgcugcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccggu
	.((.((((.((....))((((((.((.......)).))))))))))))..(((((((..((..((.(((((((....(((((.((.((.(((....))))).)).))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1680.2	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:457.miRNA:2483	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:457.miRNA:2484	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:457.miRNA:2485	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:457.miRNA:2486	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:457.miRNA:2487	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:457.miRNA:2488	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:457
	uggacggaagggaaacuggacuuggcgauggcggcgaaguccuccgcugcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccggu
	.((.((((.((....))((((((.((.......)).))))))))))))..(((((((..((..((.(((((((....(((((.((..(((((....))))).)).))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1683.0	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:458.miRNA:2489	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:458.miRNA:2490	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:458.miRNA:2491	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:458.miRNA:2492	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:458.miRNA:2493	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:458.miRNA:2494	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:458
	acggaagggaaacuggacuuggcgauggcggcgaaguccuccgcugcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccgguggga
	.((((.((....))((((((.((.......)).))))))))))((..(((((((..((..((.(((((((....(((((......(((((.......)))))))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......)))))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1683.1	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:459.miRNA:2495	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:459.miRNA:2496	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:459.miRNA:2497	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:459.miRNA:2498	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:459.miRNA:2499	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:459.miRNA:2500	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:459
	acggaagggaaacuggacuuggcgauggcggcgaaguccuccgcugcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccgguggga
	.((((.((....))((((((.((.......)).))))))))))((..(((((((..((..((.(((((((....(((((.((.((.(((....))))).)).))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......)))))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1683.2	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:460.miRNA:2501	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:460.miRNA:2502	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:460.miRNA:2503	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:460.miRNA:2504	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:460.miRNA:2505	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:460.miRNA:2506	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:460
	acggaagggaaacuggacuuggcgauggcggcgaaguccuccgcugcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccgguggga
	.((((.((....))((((((.((.......)).))))))))))((..(((((((..((..((.(((((((....(((((.((..(((((....))))).)).))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......)))))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1690.0	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:461.miRNA:2507	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:461.miRNA:2508	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:461.miRNA:2509	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:461.miRNA:2510	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:461.miRNA:2511	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:461.miRNA:2512	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:461
	ggaaacuggacuuggcgauggcggcgaaguccuccgcugcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccgguggga
	(((....((((((.((.......)).))))))))).((..(((((((..((..((.(((((((....(((((......(((((.......)))))))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......)))))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1690.1	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:462.miRNA:2513	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:462.miRNA:2514	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:462.miRNA:2515	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:462.miRNA:2516	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:462.miRNA:2517	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:462.miRNA:2518	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:462
	ggaaacuggacuuggcgauggcggcgaaguccuccgcugcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccgguggga
	(((....((((((.((.......)).))))))))).((..(((((((..((..((.(((((((....(((((.((.((.(((....))))).)).))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......)))))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1690.2	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:463.miRNA:2519	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:463.miRNA:2520	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:463.miRNA:2521	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:463.miRNA:2522	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:463.miRNA:2523	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:463.miRNA:2524	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:463
	ggaaacuggacuuggcgauggcggcgaaguccuccgcugcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccgguggga
	(((....((((((.((.......)).))))))))).((..(((((((..((..((.(((((((....(((((.((..(((((....))))).)).))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......)))))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1697.0	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:464.miRNA:2525	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:464.miRNA:2526	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:464.miRNA:2527	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:464.miRNA:2528	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:464.miRNA:2529	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:464.miRNA:2530	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:464
	ggacuuggcgauggcggcgaaguccuccgcugcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccgguggga
	((((((.((.......)).))))))....((..(((((((..((..((.(((((((....(((((......(((((.......)))))))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......)))))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1697.1	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:465.miRNA:2531	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:465.miRNA:2532	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:465.miRNA:2533	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:465.miRNA:2534	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:465.miRNA:2535	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:465.miRNA:2536	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:465
	ggacuuggcgauggcggcgaaguccuccgcugcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccgguggga
	((((((.((.......)).))))))....((..(((((((..((..((.(((((((....(((((.((.((.(((....))))).)).))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......)))))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1697.2	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:466.miRNA:2537	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:466.miRNA:2538	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:466.miRNA:2539	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:466.miRNA:2540	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:466.miRNA:2541	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:466.miRNA:2542	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:466
	ggacuuggcgauggcggcgaaguccuccgcugcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccgguggga
	((((((.((.......)).))))))....((..(((((((..((..((.(((((((....(((((.((..(((((....))))).)).))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......)))))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1709.0	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:467.miRNA:2543	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:467.miRNA:2544	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:467.miRNA:2545	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:467.miRNA:2546	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:467.miRNA:2547	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:467.miRNA:2548	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:467
	ggcggcgaaguccuccgcugcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccgg
	(((((((........)))))))((((((..((..((.(((((((....(((((......(((((.......)))))))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......)))))).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1709.1	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:468.miRNA:2549	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:468.miRNA:2550	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:468.miRNA:2551	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:468.miRNA:2552	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:468.miRNA:2553	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:468.miRNA:2554	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:468
	ggcggcgaaguccuccgcugcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccgg
	(((((((........)))))))((((((..((..((.(((((((....(((((.((..(((((....))))).)).))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......)))))).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1709.2	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:469.miRNA:2555	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:469.miRNA:2556	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:469.miRNA:2557	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:469.miRNA:2558	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:469.miRNA:2559	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:469.miRNA:2560	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:469
	ggcggcgaaguccuccgcugcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccgg
	(((((((........)))))))((((((..((..((.(((((((....(((((.((.((.(((....))))).)).))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......)))))).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1720.0	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:470.miRNA:2561	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:470.miRNA:2562	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:470.miRNA:2563	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:470.miRNA:2564	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:470.miRNA:2565	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:470.miRNA:2566	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:470
	ccuccgcugcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccggugggag
	.((((.....(((((((..((..((.(((((((....(((((......(((((.......)))))))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......)))))))..))))

###########################################################################################################################

>Contig4998.1720.1	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:471.miRNA:2567	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:471.miRNA:2568	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:471.miRNA:2569	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:471.miRNA:2570	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:471.miRNA:2571	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:471.miRNA:2572	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:471
	ccuccgcugcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccggugggag
	.((((.....(((((((..((..((.(((((((....(((((.((..(((((....))))).)).))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......)))))))..))))

###########################################################################################################################

>Contig4998.1720.2	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:472.miRNA:2573	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:472.miRNA:2574	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:472.miRNA:2575	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:472.miRNA:2576	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:472.miRNA:2577	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:472.miRNA:2578	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:472
	ccuccgcugcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccggugggag
	.((((.....(((((((..((..((.(((((((....(((((.((.((.(((....))))).)).))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......)))))))..))))

###########################################################################################################################

>Contig4998.1725.0	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:473.miRNA:2579	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:473.miRNA:2580	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:473.miRNA:2581	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:473.miRNA:2582	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:473.miRNA:2583	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:473.miRNA:2584	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:473
	gcugcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccgguggga
	.((..(((((((..((..((.(((((((....(((((......(((((.......)))))))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......)))))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1725.1	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:474.miRNA:2585	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:474.miRNA:2586	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:474.miRNA:2587	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:474.miRNA:2588	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:474.miRNA:2589	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:474.miRNA:2590	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:474
	gcugcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccgguggga
	.((..(((((((..((..((.(((((((....(((((.((..(((((....))))).)).))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......)))))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1725.2	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:475.miRNA:2591	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:475.miRNA:2592	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:475.miRNA:2593	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:475.miRNA:2594	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:475.miRNA:2595	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:475.miRNA:2596	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:475
	gcugcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccgguggga
	.((..(((((((..((..((.(((((((....(((((.((.((.(((....))))).)).))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......)))))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1728.0	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:476.miRNA:2597	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:476.miRNA:2598	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:476.miRNA:2599	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:476.miRNA:2600	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:476.miRNA:2601	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:476.miRNA:2602	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:476
	gcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccggugg
	..(((((((..((..((.(((((((....(((((......(((((.......)))))))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......)))))))...

###########################################################################################################################

>Contig4998.1728.1	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:477.miRNA:2603	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:477.miRNA:2604	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:477.miRNA:2605	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:477.miRNA:2606	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:477.miRNA:2607	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:477.miRNA:2608	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:477
	gcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccggugg
	..(((((((..((..((.(((((((....(((((.((.((.(((....))))).)).))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......)))))))...

###########################################################################################################################

>Contig4998.1728.2	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:478.miRNA:2609	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:478.miRNA:2610	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:478.miRNA:2611	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:478.miRNA:2612	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:478.miRNA:2613	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:478.miRNA:2614	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:478
	gcccgggaacagacgaucagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccggugg
	..(((((((..((..((.(((((((....(((((.((..(((((....))))).)).))))).....)))))))))..))((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))......)))))))...

###########################################################################################################################

>Contig4998.1745.0	is_MIRNA
	VAL:	1.16	MeanVal:	11.5073973333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++--+++--++--++----+++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++--+++||++--++---|+++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    ggguggcc--cuuuuucga-uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:479.miRNA:2615	aagccccucagauucccaaau
                                       *********************	28:::48	28--48	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:479.miRNA:2616	gaagccccucagauucccaaa
                                      *********************	27:::47	27--47	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:479.miRNA:2617	ggaagccccucagauucccaa
                                *********************	21:::41	21--41	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:479.miRNA:2618	aguaggggaagccccucagau
                                 *********************	22:::42	22--42	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:479.miRNA:2619	guaggggaagccccucagauu
                                    *********************	25:::45	25--45	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:479.miRNA:2620	ggggaagccccucagauuccc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:479
	cagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccgguggga
	.(((((((....(((((......(((((.......)))))))))).....)))))))....(((..(((..((..((....(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))...))..)))))..))).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1745.1	is_MIRNA
	VAL:	1.16	MeanVal:	11.5073973333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++--+++--++--++----+++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++--+++||++--++---|+++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    ggguggcc--cuuuuucga-uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:480.miRNA:2621	aagccccucagauucccaaau
                                       *********************	28:::48	28--48	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:480.miRNA:2622	gaagccccucagauucccaaa
                                      *********************	27:::47	27--47	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:480.miRNA:2623	ggaagccccucagauucccaa
                                *********************	21:::41	21--41	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:480.miRNA:2624	aguaggggaagccccucagau
                                 *********************	22:::42	22--42	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:480.miRNA:2625	guaggggaagccccucagauu
                                    *********************	25:::45	25--45	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:480.miRNA:2626	ggggaagccccucagauuccc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:480
	cagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccgguggga
	.(((((((....(((((.((.((.(((....))))).)).))))).....)))))))....(((..(((..((..((....(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))...))..)))))..))).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1745.2	is_MIRNA
	VAL:	1.16	MeanVal:	11.5073973333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++--+++--++--++----+++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++--+++||++--++---|+++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    ggguggcc--cuuuuucga-uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:481.miRNA:2627	aagccccucagauucccaaau
                                       *********************	28:::48	28--48	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:481.miRNA:2628	gaagccccucagauucccaaa
                                      *********************	27:::47	27--47	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:481.miRNA:2629	ggaagccccucagauucccaa
                                *********************	21:::41	21--41	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:481.miRNA:2630	aguaggggaagccccucagau
                                 *********************	22:::42	22--42	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:481.miRNA:2631	guaggggaagccccucagauu
                                    *********************	25:::45	25--45	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:481.miRNA:2632	ggggaagccccucagauuccc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:481
	cagcgauagaaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccgguggga
	.(((((((....(((((.((..(((((....))))).)).))))).....)))))))....(((..(((..((..((....(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))...))..)))))..))).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1754.0	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:482.miRNA:2633	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:482.miRNA:2634	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:482.miRNA:2635	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:482.miRNA:2636	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:482.miRNA:2637	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:482.miRNA:2638	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:482
	aaggaggaagauccugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccggugggag
	.((((......))))((((....((((.((((((..(((.(((.......)))..)))))))))))))....(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).)))))))))))))))))))))))).))))..((((...)))).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1768.0	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:483.miRNA:2639	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:483.miRNA:2640	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:483.miRNA:2641	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:483.miRNA:2642	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:483.miRNA:2643	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:483.miRNA:2644	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:483
	ugagcguuuucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccggugggag
	.((((....((((.((((((..(((.(((.......)))..)))))))))))))....(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).)))))))))))))))))))))))).))))..((((...)))).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1776.0	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:484.miRNA:2645	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:484.miRNA:2646	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:484.miRNA:2647	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:484.miRNA:2648	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:484.miRNA:2649	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:484.miRNA:2650	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:484
	uucggcuuauccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccggugggag
	.((((.((((((..(((.(((.......)))..)))))))))))))....(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).)))))))))))))))))))))))).......((((...)))).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1784.0	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:485.miRNA:2651	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:485.miRNA:2652	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:485.miRNA:2653	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:485.miRNA:2654	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:485.miRNA:2655	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:485.miRNA:2656	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:485
	auccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccggugggag
	.((((..(((.........(((((.(((....))).))))).(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))...........))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1784.1	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:486.miRNA:2657	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:486.miRNA:2658	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:486.miRNA:2659	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:486.miRNA:2660	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:486.miRNA:2661	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:486.miRNA:2662	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:486
	auccuugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccggugggag
	.((((..(((..............((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))...........))))))).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1788.0	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:487.miRNA:2663	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:487.miRNA:2664	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:487.miRNA:2665	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:487.miRNA:2666	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:487.miRNA:2667	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:487.miRNA:2668	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:487
	uugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccgguggga
	....((((.......(((((.(((....))).))))).(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))............))))..

###########################################################################################################################

>Contig4998.1788.1	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:488.miRNA:2669	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:488.miRNA:2670	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:488.miRNA:2671	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:488.miRNA:2672	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:488.miRNA:2673	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:488.miRNA:2674	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:488
	uugaccauauuguuauuauccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccgguggga
	....((((............((((((....))))))..(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))............))))..

###########################################################################################################################

>Contig4998.1805.0	is_MIRNA
	VAL:	1.16	MeanVal:	11.5073973333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++--+++--++--++----+++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++--+++||++--++---|+++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    ggguggcc--cuuuuucga-uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:489.miRNA:2675	aagccccucagauucccaaau
                                       *********************	28:::48	28--48	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:489.miRNA:2676	gaagccccucagauucccaaa
                                      *********************	27:::47	27--47	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:489.miRNA:2677	ggaagccccucagauucccaa
                                *********************	21:::41	21--41	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:489.miRNA:2678	aguaggggaagccccucagau
                                 *********************	22:::42	22--42	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:489.miRNA:2679	guaggggaagccccucagauu
                                    *********************	25:::45	25--45	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:489.miRNA:2680	ggggaagccccucagauuccc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:489
	auccgucggaugacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccgguggga
	.(((..(((..((..((....(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).))))))))))))))))))))))))...))..)))))..))).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1823.0	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:490.miRNA:2681	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:490.miRNA:2682	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:490.miRNA:2683	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:490.miRNA:2684	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:490.miRNA:2685	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:490.miRNA:2686	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:490
	gagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccggugggag
	...(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).)))))))))))))))))))))))).......((((...)))).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1825.0	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	16.617159	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++-+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++|+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uca-ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:491.miRNA:2687	aagccccucagauucccaaau
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:491.miRNA:2688	gaagccccucagauucccaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:491.miRNA:2689	ggaagccccucagauucccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:491.miRNA:2690	guaggggaagccccucagauu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:491.miRNA:2691	ggggaagccccucagauuccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:491.miRNA:2692	uaggggaagccccucagauuc
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:491
	gaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccggugggag
	.(((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).)))))))))))))))))))))))).......((((...)))).

###########################################################################################################################

>Contig4998.1829.0	is_MIRNA
	VAL:	1.80	MeanVal:	10.034028	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            +++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            +++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    ccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:492.miRNA:2693	aagccccucagauucccaaau
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:492.miRNA:2694	gaagccccucagauucccaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:492.miRNA:2695	ggaagccccucagauucccaa
>>Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:492
	aggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccggugggag
	.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).)))))))))))))))))))))..........((((...)))).

###########################################################################################################################

>Contig5010.541.0	is_MIRNA
	VAL:	1.81	MeanVal:	15.439166	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauucgaaauggguccucugguagcaucaucaugugaucccacagugaccuu
            +++++---++++++----++++++++++-+++---++++++--++++-++++
            +++++--|++++++----++++++++++-+++-||++++++-|++++|++++
    REV:    uuaggag-uauucgaauuaccguuguggaaguc--uuaggga-uuac-ggaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:493.miRNA:2696	guccucugguagcaucaucau
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:493.miRNA:2697	gguccucugguagcaucauca
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:493.miRNA:2698	auggguccucugguagcauca
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:493.miRNA:2699	ccucugguagcaucaucaugu
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:493.miRNA:2700	uggguccucugguagcaucau
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:493.miRNA:2701	uccucugguagcaucaucaug
>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:493
	gcuuugggggucucuuuccagucagcacucgccagagccagaguaguaguacucuccauuccuuugggaauggugaguggagauuguuccaagauucgaaauggguccucugguagcaucaucaugugaucccacagugaccuugaguaaggcauuagggauucugaagguguugccauuaagcuuaugaggauugcuaguauug
	(((((((((((((..........)).)))).)))))))...((((.((((((((.(((((((....))))))).))))((((....))))..(((((...((((((....((((((((((.(((...((((((..((((.((((....)))))))).)))))).))).))))))))))....))))))..))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig5010.558.0	is_MIRNA
	VAL:	1.81	MeanVal:	15.439166	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauucgaaauggguccucugguagcaucaucaugugaucccacagugaccuu
            +++++---++++++----++++++++++-+++---++++++--++++-++++
            +++++--|++++++----++++++++++-+++-||++++++-|++++|++++
    REV:    uuaggag-uauucgaauuaccguuguggaaguc--uuaggga-uuac-ggaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:494.miRNA:2702	guccucugguagcaucaucau
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:494.miRNA:2703	gguccucugguagcaucauca
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:494.miRNA:2704	auggguccucugguagcauca
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:494.miRNA:2705	ccucugguagcaucaucaugu
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:494.miRNA:2706	uggguccucugguagcaucau
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:494.miRNA:2707	uccucugguagcaucaucaug
>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:494
	ccagucagcacucgccagagccagaguaguaguacucuccauuccuuugggaauggugaguggagauuguuccaagauucgaaauggguccucugguagcaucaucaugugaucccacagugaccuugaguaaggcauuagggauucugaagguguugccauuaagcuuaugaggauug
	.(((((..((((((((......((((((....))))))..(((((....)))))))))))))..)))))......(((((...((((((....((((((((((.(((...((((((..((((.((((....)))))))).)))))).))).))))))))))....))))))..))))).

###########################################################################################################################

>Contig5010.577.0	is_MIRNA
	VAL:	1.81	MeanVal:	15.439166	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauucgaaauggguccucugguagcaucaucaugugaucccacagugaccuu
            +++++---++++++----++++++++++-+++---++++++--++++-++++
            +++++--|++++++----++++++++++-+++-||++++++-|++++|++++
    REV:    uuaggag-uauucgaauuaccguuguggaaguc--uuaggga-uuac-ggaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:495.miRNA:2708	guccucugguagcaucaucau
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:495.miRNA:2709	gguccucugguagcaucauca
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:495.miRNA:2710	auggguccucugguagcauca
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:495.miRNA:2711	ccucugguagcaucaucaugu
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:495.miRNA:2712	uggguccucugguagcaucau
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:495.miRNA:2713	uccucugguagcaucaucaug
>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:495
	gccagaguaguaguacucuccauuccuuugggaauggugaguggagauuguuccaagauucgaaauggguccucugguagcaucaucaugugaucccacagugaccuugaguaaggcauuagggauucugaagguguugccauuaagcuuaugaggauugcuaguauuguaggg
	.((..((((.((((((((.(((((((....))))))).))))((((....))))..(((((...((((((....((((((((((.(((...((((((..((((.((((....)))))))).)))))).))).))))))))))....))))))..))))))))).))))...)).

###########################################################################################################################

>Contig5010.581.0	is_MIRNA
	VAL:	1.81	MeanVal:	15.439166	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauucgaaauggguccucugguagcaucaucaugugaucccacagugaccuu
            +++++---++++++----++++++++++-+++---++++++--++++-++++
            +++++--|++++++----++++++++++-+++-||++++++-|++++|++++
    REV:    uuaggag-uauucgaauuaccguuguggaaguc--uuaggga-uuac-ggaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:496.miRNA:2714	guccucugguagcaucaucau
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:496.miRNA:2715	gguccucugguagcaucauca
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:496.miRNA:2716	auggguccucugguagcauca
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:496.miRNA:2717	ccucugguagcaucaucaugu
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:496.miRNA:2718	uggguccucugguagcaucau
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:496.miRNA:2719	uccucugguagcaucaucaug
>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:496
	gaguaguaguacucuccauuccuuugggaauggugaguggagauuguuccaagauucgaaauggguccucugguagcaucaucaugugaucccacagugaccuugaguaaggcauuagggauucugaagguguugccauuaagcuuaugaggauugcuaguauug
	.((((.((((((((.(((((((....))))))).))))((((....))))..(((((...((((((....((((((((((.(((...((((((..((((.((((....)))))))).)))))).))).))))))))))....))))))..))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig5010.590.0	is_MIRNA
	VAL:	1.81	MeanVal:	15.439166	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauucgaaauggguccucugguagcaucaucaugugaucccacagugaccuu
            +++++---++++++----++++++++++-+++---++++++--++++-++++
            +++++--|++++++----++++++++++-+++-||++++++-|++++|++++
    REV:    uuaggag-uauucgaauuaccguuguggaaguc--uuaggga-uuac-ggaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:497.miRNA:2720	guccucugguagcaucaucau
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:497.miRNA:2721	gguccucugguagcaucauca
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:497.miRNA:2722	auggguccucugguagcauca
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:497.miRNA:2723	ccucugguagcaucaucaugu
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:497.miRNA:2724	uggguccucugguagcaucau
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:497.miRNA:2725	uccucugguagcaucaucaug
>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:497
	uacucuccauuccuuugggaauggugaguggagauuguuccaagauucgaaauggguccucugguagcaucaucaugugaucccacagugaccuugaguaaggcauuagggauucugaagguguugccauuaagcuuaugaggauug
	.((((.(((((((....))))))).))))((((....))))..(((((...((((((....((((((((((.(((...((((((..((((.((((....)))))))).)))))).))).))))))))))....))))))..))))).

###########################################################################################################################

>Contig5010.607.0	is_MIRNA
	VAL:	1.81	MeanVal:	15.439166	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauucgaaauggguccucugguagcaucaucaugugaucccacagugaccuu
            +++++---++++++----++++++++++-+++---++++++--++++-++++
            +++++--|++++++----++++++++++-+++-||++++++-|++++|++++
    REV:    uuaggag-uauucgaauuaccguuguggaaguc--uuaggga-uuac-ggaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:498.miRNA:2726	guccucugguagcaucaucau
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:498.miRNA:2727	gguccucugguagcaucauca
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:498.miRNA:2728	auggguccucugguagcauca
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:498.miRNA:2729	ccucugguagcaucaucaugu
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:498.miRNA:2730	uggguccucugguagcaucau
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:498.miRNA:2731	uccucugguagcaucaucaug
>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:498
	ggaauggugaguggagauuguuccaagauucgaaauggguccucugguagcaucaucaugugaucccacagugaccuugaguaaggcauuagggauucugaagguguugccauuaagcuuaugaggauug
	((((..((........))..))))..(((((...((((((....((((((((((.(((...((((((..((((.((((....)))))))).)))))).))).))))))))))....))))))..))))).

###########################################################################################################################

>Contig5010.617.0	is_MIRNA
	VAL:	1.81	MeanVal:	15.439166	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauucgaaauggguccucugguagcaucaucaugugaucccacagugaccuu
            +++++---++++++----++++++++++-+++---++++++--++++-++++
            +++++--|++++++----++++++++++-+++-||++++++-|++++|++++
    REV:    uuaggag-uauucgaauuaccguuguggaaguc--uuaggga-uuac-ggaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:499.miRNA:2732	guccucugguagcaucaucau
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:499.miRNA:2733	gguccucugguagcaucauca
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:499.miRNA:2734	auggguccucugguagcauca
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:499.miRNA:2735	ccucugguagcaucaucaugu
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:499.miRNA:2736	uggguccucugguagcaucau
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:499.miRNA:2737	uccucugguagcaucaucaug
>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:499
	guggagauuguuccaagauucgaaauggguccucugguagcaucaucaugugaucccacagugaccuugaguaaggcauuagggauucugaagguguugccauuaagcuuaugaggauug
	.(((((....))))).(((((...((((((....((((((((((.(((...((((((..((((.((((....)))))))).)))))).))).))))))))))....))))))..))))).

###########################################################################################################################

>Contig5010.632.0	is_MIRNA
	VAL:	1.81	MeanVal:	15.439166	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauucgaaauggguccucugguagcaucaucaugugaucccacagugaccuu
            +++++---++++++----++++++++++-+++---++++++--++++-++++
            +++++--|++++++----++++++++++-+++-||++++++-|++++|++++
    REV:    uuaggag-uauucgaauuaccguuguggaaguc--uuaggga-uuac-ggaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:500.miRNA:2738	guccucugguagcaucaucau
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:500.miRNA:2739	gguccucugguagcaucauca
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:500.miRNA:2740	auggguccucugguagcauca
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:500.miRNA:2741	ccucugguagcaucaucaugu
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:500.miRNA:2742	uggguccucugguagcaucau
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:500.miRNA:2743	uccucugguagcaucaucaug
>>Contig5010.Lu0910.pre-miRNA:500
	agauucgaaauggguccucugguagcaucaucaugugaucccacagugaccuugaguaaggcauuagggauucugaagguguugccauuaagcuuaugaggauug
	.(((((...((((((....((((((((((.(((...((((((..((((.((((....)))))))).)))))).))).))))))))))....))))))..))))).

###########################################################################################################################

>Contig5012.337.0	is_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	6.447416	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguguuugcauugcc-uggagguccuuagagagguacucgu---gcuucauggagagauccauggcccguuugaggc
            +++-+++++-+++--|++++-++----++-++++--++++-|||+++++-++++++++++--+++--++++++--++
            +++-+++++-+++---++++-++--||++|++++--++++----+++++-++++++++++-|+++-|++++++--++
    REV:    cuagggaugaaacuaaaccuacacu--uc-cuccgcgaguuagccgaaggaucucucuagc-accu-gcgagcauug
                                                         *********************	46:::66	42--62	>>Contig5012.Lu0910.pre-miRNA:501.miRNA:2744	cuucauggagagauccauggc
                    *********************	9:::29	9--28	>>Contig5012.Lu0910.pre-miRNA:501.miRNA:2745	cauugcc-uggagguccuuag
                                                        *********************	45:::65	41--61	>>Contig5012.Lu0910.pre-miRNA:501.miRNA:2746	gcuucauggagagauccaugg
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig5012.Lu0910.pre-miRNA:501.miRNA:2747	ugcc-uggagguccuuagaga
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig5012.Lu0910.pre-miRNA:501.miRNA:2748	uugcc-uggagguccuuagag
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig5012.Lu0910.pre-miRNA:501.miRNA:2749	gcauugcc-uggagguccuua
>>Contig5012.Lu0910.pre-miRNA:501
	gguguuugcauugccuggagguccuuagagagguacucgugcuucauggagagauccauggcccguuugaggcgcugguuacgagcguccacgaucucucuaggaagccgauugagcgccuccuucacauccaaaucaaaguagggaucguagagaucgucguaucuaagaccguauuuacggagacggccggagaugguuuucaugugcugcuuggcgaaccaguucuuccuuggauccagaaacgauugcaagaaggucgacaugcuuucucgggcugguuuuuccgaucggcggcacucggaaucgucucuucuccgauuaguaugugaucucg
	(((.(((((.(((..((((.((....((.((((..((((.(((((.((((((((((..(((..((((((..((....))..)))))).))).)))))))))).)))))....))))..))))))..)).))))...))).))))).)))...(((((((.((((.((((..((((....))))...(((..((((((((((((...(((((((((((.((((((((((....(((....)))...........(((((((......))))))).))))))))))..)))...))))))))..))))))))))))...))).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig5052.537.0	is_MIRNA
	VAL:	1.49	MeanVal:	4.88132666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggg-gguuuuucccaacccucccccgcgagggga
            ++++|++-----+++--+++-+++++++++++-++
            ++++-++-----+++--+++|+++++++++++-++
    REV:    ccccuccuuuuuggggaggg-gggggcguuucacu
                            *********************	17:::37	16--36	>>Contig5052.Lu0910.pre-miRNA:502.miRNA:2750	acccucccccgcgagggga
                  *********************	7:::27	6--26	>>Contig5052.Lu0910.pre-miRNA:502.miRNA:2751	guuuuucccaacccucccccg
                 *********************	6:::26	5--25	>>Contig5052.Lu0910.pre-miRNA:502.miRNA:2752	gguuuuucccaacccuccccc
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig5052.Lu0910.pre-miRNA:502.miRNA:2753	ggg-gguuuuucccaacccuc
                   *********************	8:::28	7--27	>>Contig5052.Lu0910.pre-miRNA:502.miRNA:2754	uuuuucccaacccucccccgc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig5052.Lu0910.pre-miRNA:502.miRNA:2755	gg-gguuuuucccaacccucc
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig5052.Lu0910.pre-miRNA:502.miRNA:2756	g-gguuuuucccaacccuccc
>>Contig5052.Lu0910.pre-miRNA:502
	cccucaccuuaccagcacgagccaaagaaccgugcaccuuacccaugguuucucuuguaucuucagaugcugcugcugcucugcugcuccugguugcgccugaggaugcggacgagagaaacugagaggaauccccgggggguuuuucccaacccucccccgcgaggggaauucucacuuugcggggggggagggguuuuuccucccca
	.((((.........(((((...........)))))...........((((((((((((((((((((.(((.((((..((......))...)))).))).))))))))))....))))))))))..)))).......((((((.....(((..(((.(((((((((((.((....)).))))))))))))))..))).....)).)))).

###########################################################################################################################

>Contig5052.672.0	is_MIRNA
	VAL:	1.49	MeanVal:	4.88132666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggg-gguuuuucccaacccucccccgcgagggga
            ++++|++-----+++--+++-+++++++++++-++
            ++++-++-----+++--+++|+++++++++++-++
    REV:    ccccuccuuuuuggggaggg-gggggcguuucacu
                  *********************	7:::27	6--26	>>Contig5052.Lu0910.pre-miRNA:503.miRNA:2757	guuuuucccaacccucccccg
                 *********************	6:::26	5--25	>>Contig5052.Lu0910.pre-miRNA:503.miRNA:2758	gguuuuucccaacccuccccc
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig5052.Lu0910.pre-miRNA:503.miRNA:2759	ggg-gguuuuucccaacccuc
                   *********************	8:::28	7--27	>>Contig5052.Lu0910.pre-miRNA:503.miRNA:2760	uuuuucccaacccucccccgc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig5052.Lu0910.pre-miRNA:503.miRNA:2761	gg-gguuuuucccaacccucc
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig5052.Lu0910.pre-miRNA:503.miRNA:2762	g-gguuuuucccaacccuccc
>>Contig5052.Lu0910.pre-miRNA:503
	cgggggguuuuucccaacccucccccgcgaggggaauucucacuuugcggggggggagggguuuuuccucccca
	.((((((.....(((..(((.(((((((((((.((....)).))))))))))))))..))).....)).)))).

###########################################################################################################################

>Contig5052.672.1	is_MIRNA
	VAL:	1.54	MeanVal:	4.85009983333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggguuuuucccaacccucccccgcgagggga
            ++++++-----+++--+++-+++++++++++-++
            ++++++-----+++--+++|+++++++++++-++
    REV:    cccuccuuuuuggggaggg-gggggcguuucacu
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig5052.Lu0910.pre-miRNA:504.miRNA:2763	guuuuucccaacccucccccg
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig5052.Lu0910.pre-miRNA:504.miRNA:2764	gguuuuucccaacccuccccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig5052.Lu0910.pre-miRNA:504.miRNA:2765	uuuuucccaacccucccccgc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5052.Lu0910.pre-miRNA:504.miRNA:2766	ggggguuuuucccaacccucc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig5052.Lu0910.pre-miRNA:504.miRNA:2767	gggguuuuucccaacccuccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig5052.Lu0910.pre-miRNA:504.miRNA:2768	ggguuuuucccaacccucccc
>>Contig5052.Lu0910.pre-miRNA:504
	cgggggguuuuucccaacccucccccgcgaggggaauucucacuuugcggggggggagggguuuuuccucccca
	.((((((.....(((..(((.(((((((((((.((....)).))))))))))))))..))).....))))))..

###########################################################################################################################

>Contig5063.653.0	is_MIRNA
	VAL:	1.72	MeanVal:	6.08458333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaagcagcaguu-gaaa-gcgcagacggucaacagggccc
            +++--++++++--|++++|++-+++++++++++++++--++
            +++-|++++++---++++-++|+++++++++++++++--++
    REV:    acug-guuguugcccuuuacg-gucugucaguuguucaugg
                          *********************	15:::35	14--33	>>Contig5063.Lu0910.pre-miRNA:505.miRNA:2769	gaaa-gcgcagacggucaaca
                           *********************	16:::36	15--34	>>Contig5063.Lu0910.pre-miRNA:505.miRNA:2770	aaa-gcgcagacggucaacag
                            *********************	17:::37	16--35	>>Contig5063.Lu0910.pre-miRNA:505.miRNA:2771	aa-gcgcagacggucaacagg
>>Contig5063.Lu0910.pre-miRNA:505
	gugaagcagcaguugaaagcgcagacggucaacagggccccgcucagguacuuguugacugucuggcauuucccguuguuggucaggacaggguuca
	.(((..((((((..((((((.(((((((((((((((..((......))..))))))))))))))))).))))...)))))).)))((((...)))).

###########################################################################################################################

>Contig5063.655.0	is_MIRNA
	VAL:	1.70	MeanVal:	6.01197916666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagcagcaguu-gaaa-gcgcagacggucaacagggccc
            ++--++++++--|++++|++-+++++++++++++++--++
            ++-|++++++---++++-++|+++++++++++++++--++
    REV:    cug-guuguugcccuuuacg-gucugucaguuguucaugg
                         *********************	14:::34	13--32	>>Contig5063.Lu0910.pre-miRNA:506.miRNA:2772	gaaa-gcgcagacggucaaca
                          *********************	15:::35	14--33	>>Contig5063.Lu0910.pre-miRNA:506.miRNA:2773	aaa-gcgcagacggucaacag
                           *********************	16:::36	15--34	>>Contig5063.Lu0910.pre-miRNA:506.miRNA:2774	aa-gcgcagacggucaacagg
>>Contig5063.Lu0910.pre-miRNA:506
	gaagcagcaguugaaagcgcagacggucaacagggccccgcucagguacuuguugacugucuggcauuucccguuguuggucaggacaggguuca
	((..((((((..((((((.(((((((((((((((..((......))..))))))))))))))))).))))...)))))).)).((((...)))).

###########################################################################################################################

>Contig5063.658.0	is_MIRNA
	VAL:	2.39	MeanVal:	8.46493749999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagcaguu-gaaa-gcgcagacggucaacagggccc
            ++++++--|++++|++-+++++++++++++++--++
            ++++++---++++-++|+++++++++++++++--++
    REV:    guuguugcccuuuacg-gucugucaguuguucaugg
                     *********************	10:::30	9--28	>>Contig5063.Lu0910.pre-miRNA:507.miRNA:2775	gaaa-gcgcagacggucaaca
                      *********************	11:::31	10--29	>>Contig5063.Lu0910.pre-miRNA:507.miRNA:2776	aaa-gcgcagacggucaacag
                       *********************	12:::32	11--30	>>Contig5063.Lu0910.pre-miRNA:507.miRNA:2777	aa-gcgcagacggucaacagg
>>Contig5063.Lu0910.pre-miRNA:507
	gcagcaguugaaagcgcagacggucaacagggccccgcucagguacuuguugacugucuggcauuucccguuguuggucaggacaggguuca
	.((((((..((((((.(((((((((((((((..((......))..))))))))))))))))).))))...))))))....((((...)))).

###########################################################################################################################

>Contig5116.593.0	is_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	6.324781	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagcu----gaaguuuauuauuuccccg-----gaggggggggc
            +++++-||||+++++--+++-++++++++|||||++++++-++++
            +++++-----+++++--+++-++++++++-----++++++-++++
    REV:    acuuguguuuuuuuauuuaaaagaggggcuuuuuuuccccgcccg
                       *********************	12:::32	8--25	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:508.miRNA:2778	aaguuuauuauuuccccg---
                     *********************	10:::30	7--25	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:508.miRNA:2779	-gaaguuuauuauuuccccg-
                    *********************	9:::29	7--25	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:508.miRNA:2780	--gaaguuuauuauuuccccg
                      *********************	11:::31	7--25	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:508.miRNA:2781	gaaguuuauuauuuccccg--
             *********************	2:::22	2--18	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:508.miRNA:2782	gagcu----gaaguuuauuau
                   *********************	8:::28	7--24	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:508.miRNA:2783	---gaaguuuauuauuucccc
>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:508
	ccuguagaccccuccaaaacccuaauuuauuugaaaaucgucaauugagcugaaguuuauuauuuccccggaggggggggcuuuuuuuaaaacccaccguggagggaucucaaauuuggggggagggggggucuccccccacgggggggggguggggggcaaaaacccccccuuuuccccccgcccgcccgccccuuuuuuucggggagaaaauuuauuuuuuuguguucaccacccaccaga
	.(((..(((.....((((...........))))......)))...(((((.(((((..(((.((((((((((((((.((((...........(((.(((..(((....))).....))))))..((((((....)))))).(((((((..((.((((((......)))))).))..)))))))...)))).)))))).....)))))))).)))..))))).....)))))........))).

###########################################################################################################################

>Contig5116.598.0	is_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	6.324781	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagcu----gaaguuuauuauuuccccg-----gaggggggggc
            +++++-||||+++++--+++-++++++++|||||++++++-++++
            +++++-----+++++--+++-++++++++-----++++++-++++
    REV:    acuuguguuuuuuuauuuaaaagaggggcuuuuuuuccccgcccg
                       *********************	12:::32	8--25	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:509.miRNA:2784	aaguuuauuauuuccccg---
                     *********************	10:::30	7--25	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:509.miRNA:2785	-gaaguuuauuauuuccccg-
                    *********************	9:::29	7--25	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:509.miRNA:2786	--gaaguuuauuauuuccccg
                      *********************	11:::31	7--25	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:509.miRNA:2787	gaaguuuauuauuuccccg--
             *********************	2:::22	2--18	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:509.miRNA:2788	gagcu----gaaguuuauuau
                   *********************	8:::28	7--24	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:509.miRNA:2789	---gaaguuuauuauuucccc
>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:509
	agaccccuccaaaacccuaauuuauuugaaaaucgucaauugagcugaaguuuauuauuuccccggaggggggggcuuuuuuuaaaacccaccguggagggaucucaaauuuggggggagggggggucuccccccacgggggggggguggggggcaaaaacccccccuuuuccccccgcccgcccgccccuuuuuuucggggagaaaauuuauuuuuuuguguucac
	.(((.....((((...........))))......)))...(((((.(((((..(((.((((((((((((((.((((...........(((.(((..(((....))).....))))))..((((((....)))))).(((((((..((.((((((......)))))).))..)))))))...)))).)))))).....)))))))).)))..))))).....))))).

###########################################################################################################################

>Contig5116.600.0	is_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	6.324781	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagcu----gaaguuuauuauuuccccg-----gaggggggggc
            +++++-||||+++++--+++-++++++++|||||++++++-++++
            +++++-----+++++--+++-++++++++-----++++++-++++
    REV:    acuuguguuuuuuuauuuaaaagaggggcuuuuuuuccccgcccg
                       *********************	12:::32	8--25	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:510.miRNA:2790	aaguuuauuauuuccccg---
                     *********************	10:::30	7--25	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:510.miRNA:2791	-gaaguuuauuauuuccccg-
                    *********************	9:::29	7--25	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:510.miRNA:2792	--gaaguuuauuauuuccccg
                      *********************	11:::31	7--25	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:510.miRNA:2793	gaaguuuauuauuuccccg--
             *********************	2:::22	2--18	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:510.miRNA:2794	gagcu----gaaguuuauuau
                   *********************	8:::28	7--24	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:510.miRNA:2795	---gaaguuuauuauuucccc
>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:510
	accccuccaaaacccuaauuuauuugaaaaucgucaauugagcugaaguuuauuauuuccccggaggggggggcuuuuuuuaaaacccaccguggagggaucucaaauuuggggggagggggggucuccccccacgggggggggguggggggcaaaaacccccccuuuuccccccgcccgcccgccccuuuuuuucggggagaaaauuuauuuuuuuguguucaccacccacc
	.......................((((......)))).(((((.(((((..(((.((((((((((((((.((((...........(((.(((..(((....))).....))))))..((((((....)))))).(((((((..((.((((((......)))))).))..)))))))...)))).)))))).....)))))))).)))..))))).....))))).........

###########################################################################################################################

>Contig5116.622.0	is_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	6.324781	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagcu----gaaguuuauuauuuccccg-----gaggggggggc
            +++++-||||+++++--+++-++++++++|||||++++++-++++
            +++++-----+++++--+++-++++++++-----++++++-++++
    REV:    acuuguguuuuuuuauuuaaaagaggggcuuuuuuuccccgcccg
                       *********************	12:::32	8--25	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:511.miRNA:2796	aaguuuauuauuuccccg---
                     *********************	10:::30	7--25	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:511.miRNA:2797	-gaaguuuauuauuuccccg-
                    *********************	9:::29	7--25	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:511.miRNA:2798	--gaaguuuauuauuuccccg
                      *********************	11:::31	7--25	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:511.miRNA:2799	gaaguuuauuauuuccccg--
             *********************	2:::22	2--18	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:511.miRNA:2800	gagcu----gaaguuuauuau
                   *********************	8:::28	7--24	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:511.miRNA:2801	---gaaguuuauuauuucccc
>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:511
	uuugaaaaucgucaauugagcugaaguuuauuauuuccccggaggggggggcuuuuuuuaaaacccaccguggagggaucucaaauuuggggggagggggggucuccccccacgggggggggguggggggcaaaaacccccccuuuuccccccgcccgcccgccccuuuuuuucggggagaaaauuuauuuuuuuguguucac
	.((((......)))).(((((.(((((..(((.((((((((((((((.((((...........(((.(((..(((....))).....))))))..((((((....)))))).(((((((..((.((((((......)))))).))..)))))))...)))).)))))).....)))))))).)))..))))).....))))).

###########################################################################################################################

>Contig5116.637.0	is_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	6.324781	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagcu----gaaguuuauuauuuccccg-----gaggggggggc
            +++++-||||+++++--+++-++++++++|||||++++++-++++
            +++++-----+++++--+++-++++++++-----++++++-++++
    REV:    acuuguguuuuuuuauuuaaaagaggggcuuuuuuuccccgcccg
                       *********************	12:::32	8--25	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:512.miRNA:2802	aaguuuauuauuuccccg---
                     *********************	10:::30	7--25	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:512.miRNA:2803	-gaaguuuauuauuuccccg-
                    *********************	9:::29	7--25	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:512.miRNA:2804	--gaaguuuauuauuuccccg
                      *********************	11:::31	7--25	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:512.miRNA:2805	gaaguuuauuauuuccccg--
             *********************	2:::22	2--18	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:512.miRNA:2806	gagcu----gaaguuuauuau
                   *********************	8:::28	7--24	>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:512.miRNA:2807	---gaaguuuauuauuucccc
>>Contig5116.Lu0910.pre-miRNA:512
	uugagcugaaguuuauuauuuccccggaggggggggcuuuuuuuaaaacccaccguggagggaucucaaauuuggggggagggggggucuccccccacgggggggggguggggggcaaaaacccccccuuuuccccccgcccgcccgccccuuuuuuucggggagaaaauuuauuuuuuuguguucac
	.(((((.(((((..(((.((((((((((((((.((((...........(((.(((..(((....))).....))))))..((((((....)))))).(((((((..((.((((((......)))))).))..)))))))...)))).)))))).....)))))))).)))..))))).....))))).

###########################################################################################################################

>Contig5135.573.0	is_MIRNA
	VAL:	1.15	MeanVal:	4.41665466666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugcaggaaguugauccuugaggagcuucagg
            ++++++++++--+++-+++++++-----++++
            ++++++++++-|+++-+++++++|||||++++
    REV:    gauguccuuuu-cuauggacuuc-----gucc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5135.Lu0910.pre-miRNA:513.miRNA:2808	ugcaggaaguugauccuugag
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig5135.Lu0910.pre-miRNA:513.miRNA:2809	gcaggaaguugauccuugagg
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig5135.Lu0910.pre-miRNA:513.miRNA:2810	caggaaguugauccuugagga
>>Contig5135.Lu0910.pre-miRNA:513
	gcccaauauuuggagagaagauauccauaaguacgacagccaauugcaggaaguugauccuugaggagcuucaggaaauccugcuucagguaucuuuuccuguagaauaucaucuccauaggcuuugggg
	.(((((....((((((...(((((......((......))...((((((((((..(((.(((((((.....((((....))))))))))).))).)))))))))).))))).))))))......))))).

###########################################################################################################################

>Contig5135.615.0	is_MIRNA
	VAL:	1.15	MeanVal:	4.41665466666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugcaggaaguugauccuugaggagcuucagg
            ++++++++++--+++-+++++++-----++++
            ++++++++++-|+++-+++++++|||||++++
    REV:    gauguccuuuu-cuauggacuuc-----gucc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5135.Lu0910.pre-miRNA:514.miRNA:2811	ugcaggaaguugauccuugag
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig5135.Lu0910.pre-miRNA:514.miRNA:2812	gcaggaaguugauccuugagg
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig5135.Lu0910.pre-miRNA:514.miRNA:2813	caggaaguugauccuugagga
>>Contig5135.Lu0910.pre-miRNA:514
	auugcaggaaguugauccuugaggagcuucaggaaauccugcuucagguaucuuuuccuguagaauaucaucuccauaggcuuuggggaa
	.((((((((((..(((.(((((((.....((((....))))))))))).))).)))))))))).......((((((.......)))))).

###########################################################################################################################

>Contig5172.669.0	is_MIRNA
	VAL:	3.56	MeanVal:	30.0735321666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggcccuccuuuuccaccccccccu---uaagga-aaaag
            ++++-------------++++++++++|||+++++-|+++++
            ++++------------|++++++++++---+++++--+++++
    REV:    gcccauuuaauucuuu-uggggggggaaggguuccccuuuuc
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig5172.Lu0910.pre-miRNA:515.miRNA:2814	cccuccuuuuccacccccccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig5172.Lu0910.pre-miRNA:515.miRNA:2815	ccuccuuuuccaccccccccu
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5172.Lu0910.pre-miRNA:515.miRNA:2816	ggggcccuccuuuuccacccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig5172.Lu0910.pre-miRNA:515.miRNA:2817	gggcccuccuuuuccaccccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig5172.Lu0910.pre-miRNA:515.miRNA:2818	ggcccuccuuuuccacccccc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig5172.Lu0910.pre-miRNA:515.miRNA:2819	gcccuccuuuuccaccccccc
>>Contig5172.Lu0910.pre-miRNA:515
	cuccggugacuuuccuaggguuuagagaggggaaggggguuucuucuucaacgaacaagagucucccgcuaaaugaaaauauaauguacgcccccuaaaaaaucacccuuagucaaaggggaaacccgccggauaaaaaaaccgggguuuccccggaaaccccccggggcccuccuuuuccaccccccccuuaaggaaaaaguuccccuuuuccccuugggaagggggggguuuucuuaauuuacccgu
	.((((((((((.....(((((......(((((..(((((.(((((.(((...))).))))).))))).....((....))...........)))))........))))).)))))..(((....))).)))))..........((((((((....)))))))).((((.............(((((((((((((((.(((((.....)))))..)))))...))))))))))............)))).

###########################################################################################################################

>Contig5172.779.0	is_MIRNA
	VAL:	3.56	MeanVal:	30.0735321666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggcccuccuuuuccaccccccccu---uaagga-aaaag
            ++++-------------++++++++++|||+++++-|+++++
            ++++------------|++++++++++---+++++--+++++
    REV:    gcccauuuaauucuuu-uggggggggaaggguuccccuuuuc
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig5172.Lu0910.pre-miRNA:516.miRNA:2820	cccuccuuuuccacccccccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig5172.Lu0910.pre-miRNA:516.miRNA:2821	ccuccuuuuccaccccccccu
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5172.Lu0910.pre-miRNA:516.miRNA:2822	ggggcccuccuuuuccacccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig5172.Lu0910.pre-miRNA:516.miRNA:2823	gggcccuccuuuuccaccccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig5172.Lu0910.pre-miRNA:516.miRNA:2824	ggcccuccuuuuccacccccc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig5172.Lu0910.pre-miRNA:516.miRNA:2825	gcccuccuuuuccaccccccc
>>Contig5172.Lu0910.pre-miRNA:516
	agucaaaggggaaacccgccggauaaaaaaaccgggguuuccccggaaaccccccggggcccuccuuuuccaccccccccuuaaggaaaaaguuccccuuuuccccuugggaagggggggguuuucuuaauuuacccgu
	.(((...(((....)))....))).........((((((((....)))))))).((((.............(((((((((((((((.(((((.....)))))..)))))...))))))))))............)))).

###########################################################################################################################

>Contig5172.811.0	is_MIRNA
	VAL:	3.56	MeanVal:	30.0735321666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggcccuccuuuuccaccccccccu---uaagga-aaaag
            ++++-------------++++++++++|||+++++-|+++++
            ++++------------|++++++++++---+++++--+++++
    REV:    gcccauuuaauucuuu-uggggggggaaggguuccccuuuuc
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig5172.Lu0910.pre-miRNA:517.miRNA:2826	cccuccuuuuccacccccccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig5172.Lu0910.pre-miRNA:517.miRNA:2827	ccuccuuuuccaccccccccu
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5172.Lu0910.pre-miRNA:517.miRNA:2828	ggggcccuccuuuuccacccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig5172.Lu0910.pre-miRNA:517.miRNA:2829	gggcccuccuuuuccaccccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig5172.Lu0910.pre-miRNA:517.miRNA:2830	ggcccuccuuuuccacccccc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig5172.Lu0910.pre-miRNA:517.miRNA:2831	gcccuccuuuuccaccccccc
>>Contig5172.Lu0910.pre-miRNA:517
	cgggguuuccccggaaaccccccggggcccuccuuuuccaccccccccuuaaggaaaaaguuccccuuuuccccuugggaagggggggguuuucuuaauuuacccgu
	.((((((((....)))))))).((((.............(((((((((((((((.(((((.....)))))..)))))...))))))))))............)))).

###########################################################################################################################

>Contig5202.636.0	is_MIRNA
	VAL:	6.00	MeanVal:	39.3465566666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuccuucuucucuucuuccuucucuggcucuucug
            ++--++++++++++++++-+++++++-+++++--++
            ++--++++++++++++++-+++++++-+++++--++
    REV:    aguugaggaggaggaggaagaagaggacgaggccac
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2832	cuccuucuucucuucuuccuu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2833	uccuucuucucuucuuccuuc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2834	ccuucuucucuucuuccuucu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2835	cuucuucucuucuuccuucuc
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2836	cucuucuuccuucucuggcuc
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2837	uucuucucuucuuccuucucu
>>Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518
	aaccacgucagcugcuucuucuuugucagcgguggugaucuccuucuucucuucuuccuucucuggcucuucugaagccaccggagcaggagaagaaggaggaggaggaguugaa
	.(((((....((((............)))).)))))..((..((((((((((((((.(((((((.(((((..((....))..))))).))))))).))))))))))))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig5202.657.0	is_MIRNA
	VAL:	6.00	MeanVal:	39.3465566666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuccuucuucucuucuuccuucucuggcucuucug
            ++--++++++++++++++-+++++++-+++++--++
            ++--++++++++++++++-+++++++-+++++--++
    REV:    aguugaggaggaggaggaagaagaggacgaggccac
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:519.miRNA:2838	cuccuucuucucuucuuccuu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:519.miRNA:2839	uccuucuucucuucuuccuuc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:519.miRNA:2840	ccuucuucucuucuuccuucu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:519.miRNA:2841	cuucuucucuucuuccuucuc
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:519.miRNA:2842	cucuucuuccuucucuggcuc
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:519.miRNA:2843	uucuucucuucuuccuucucu
>>Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:519
	uuugucagcgguggugaucuccuucuucucuucuuccuucucuggcucuucugaagccaccggagcaggagaagaaggaggaggaggaguugaa
	.................((..((((((((((((((.(((((((.(((((..((....))..))))).))))))).))))))))))))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig5216.1156.0	is_MIRNA
	VAL:	1.90	MeanVal:	12.926778	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuguucuuucuucucuuuauggauggcgguu--gg
            +++++++++--++++------++++++++++-||++
            +++++++++--++++-----|++++++++++---++
    REV:    ugacgagaguaaagaccgcc-uuuaccgccacauuc
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig5216.Lu0910.pre-miRNA:520.miRNA:2844	ucuuucuucucuuuauggaug
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig5216.Lu0910.pre-miRNA:520.miRNA:2845	ucuucucuuuauggauggcgg
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig5216.Lu0910.pre-miRNA:520.miRNA:2846	cuucucuuuauggauggcggu
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig5216.Lu0910.pre-miRNA:520.miRNA:2847	cuuucuucucuuuauggaugg
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig5216.Lu0910.pre-miRNA:520.miRNA:2848	uuucuucucuuuauggauggc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig5216.Lu0910.pre-miRNA:520.miRNA:2849	uucuuucuucucuuuauggau
>>Contig5216.Lu0910.pre-miRNA:520
	gauuguucuuucuucucuuuauggauggcgguugguuucgcuuacaccgccauuuccgccagaaaugagagcagug
	.(((((((((..((((......((((((((((.((.....))...)))))))))).....))))..))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig5282.511.0	is_MIRNA
	VAL:	2.17	MeanVal:	33.2874325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauagcugauccacguagaucccuccuuccuccacccgcccuuucacguacucgaucuccaucucuuucagcuuuuucuccaccgucgccaugcucucacau--------ug-gaagg----agau---gugguugucuuuuggg--uugaugac
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--+++++++---+++++++--+++++++-++++++---+++++||||||||++|++++-||||+++-|||++++-++-----++++||++++-+++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--+++++++-||+++++++--+++++++|++++++---+++++--------++-++++-----+++----++++|++-||||++++--++++-+++
    REV:    uuaucgacuaggugcaucuagggaggaaggaggugggcgggaaagugcaugagcuagagacggagagaa--ggggaaggagugguag-gguguguguguguguguguuuaacucuuuaaugaucuuuguuacc-acu----acccuuaacuuuug
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>Contig5282.Lu0910.pre-miRNA:521.miRNA:2850	cuuucacguacucgaucucca
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>Contig5282.Lu0910.pre-miRNA:521.miRNA:2851	uacucgaucuccaucucuuuc
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>Contig5282.Lu0910.pre-miRNA:521.miRNA:2852	uuucacguacucgaucuccau
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>Contig5282.Lu0910.pre-miRNA:521.miRNA:2853	ccuuucacguacucgaucucc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5282.Lu0910.pre-miRNA:521.miRNA:2854	auagcugauccacguagaucc
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>Contig5282.Lu0910.pre-miRNA:521.miRNA:2855	acguacucgaucuccaucucu
>>Contig5282.Lu0910.pre-miRNA:521
	aaauagcugauccacguagaucccuccuuccuccacccgcccuuucacguacucgaucuccaucucuuucagcuuuuucuccaccgucgccaugcucucacauuggaaggagaugugguugucuuuuggguugaugacacagauuuugggcaugcucucuggguccucugacuggagcaaauggauuccgauuccguaaccgaacagccaggcgccaucgaagucgaaggagccagggcggcggauggggaagaaaccaagaacgugcugguagaauucgagggauuucuccacggaucgacagaccagggagaugugauucaaugacuucagcugcagaggguuuucaauucccaucaccauuguuucuaguaauuucucaauuugugugugugugugugugggauggugaggaaggggaagagaggcagagaucgaguacgugaaagggcggguggaggaaggagggaucuacguggaucagcuauuc
	.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..(((((((...(((((((..(((((((.((((((...(((((((((((.(((.((((.((.....((((((((.(((.((((....(((....)))))))...((((((.((((((((..(((((((...((((.((.(((....(((.(((.((.(((....))).)).)))..)))..))).)).))))...(((.((......))))).)))))))..((((((((((..((.((....))))..)))))...)))))..)).))))))...))))))))).))))..)))).))))))....))).....)))).))........)))))...)))))))))))))..))))))).)))))))..))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig5282.511.1	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	27.9451375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauagcugauccacguagaucccuccuuccuccacccgcccuuucacguacucgaucuccaucucuuucagcuuuuucuccaccgucgccaugcucucacauu---ggaaggagau-------------gugguugucuuuuggg--uugaugac
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--+++++++---+++++++--+++++++-++++++---+++++-|||+++--++++-|||||||||||||++++-++-----++++||++++-+++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--+++++++-||+++++++--+++++++|++++++---+++++----+++--++++--------------++++|++-||||++++--++++-+++
    REV:    uuaucgacuaggugcaucuagggaggaaggaggugggcgggaaagugcaugagcuagagacggagagaa--ggggaaggagugguag-gguguguguguguguguguuuaacucuuuaaugaucuuuguuacc-acu----acccuuaacuuuug
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>Contig5282.Lu0910.pre-miRNA:522.miRNA:2856	cuuucacguacucgaucucca
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>Contig5282.Lu0910.pre-miRNA:522.miRNA:2857	uacucgaucuccaucucuuuc
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>Contig5282.Lu0910.pre-miRNA:522.miRNA:2858	uuucacguacucgaucuccau
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>Contig5282.Lu0910.pre-miRNA:522.miRNA:2859	ccuuucacguacucgaucucc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5282.Lu0910.pre-miRNA:522.miRNA:2860	auagcugauccacguagaucc
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>Contig5282.Lu0910.pre-miRNA:522.miRNA:2861	uucacguacucgaucuccauc
>>Contig5282.Lu0910.pre-miRNA:522
	aaauagcugauccacguagaucccuccuuccuccacccgcccuuucacguacucgaucuccaucucuuucagcuuuuucuccaccgucgccaugcucucacauuggaaggagaugugguugucuuuuggguugaugacacagauuuugggcaugcucucuggguccucugacuggagcaaauggauuccgauuccguaaccgaacagccaggcgccaucgaagucgaaggagccagggcggcggauggggaagaaaccaagaacgugcugguagaauucgagggauuucuccacggaucgacagaccagggagaugugauucaaugacuucagcugcagaggguuuucaauucccaucaccauuguuucuaguaauuucucaauuugugugugugugugugugggauggugaggaaggggaagagaggcagagaucgaguacgugaaagggcggguggaggaaggagggaucuacguggaucagcuauuc
	.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..(((((((...(((((((..(((((((.((((((...(((((.(((..((((.((((.((.....((((((((.(((.((((....(((....)))))))...((((((.((((((((..(((((((...((((.((.(((....(((.(((.((.(((....))).)).)))..)))..))).)).))))...(((.((......))))).)))))))..((((((((((..((.((....))))..)))))...)))))..)).))))))...))))))))).))))..)))).))))))..............))))..)))....)))))...)))))))))))))..))))))).)))))))..))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig5282.511.2	is_MIRNA
	VAL:	2.17	MeanVal:	33.2874325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauagcugauccacguagaucccuccuuccuccacccgcccuuucacguacucgaucuccaucucuuucagcuuuuucuccaccgucgccaugcucucacau--------ug-gaagg----agau---gugguugucuuuuggg--uugaugac
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--+++++++---+++++++--+++++++-++++++---+++++||||||||++|++++-||||+++-|||++++-++-----++++||++++-+++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--+++++++-||+++++++--+++++++|++++++---+++++--------++-++++-----+++----++++|++-||||++++--++++-+++
    REV:    uuaucgacuaggugcaucuagggaggaaggaggugggcgggaaagugcaugagcuagagacggagagaa--ggggaaggagugguag-gguguguguguguguguguuuaacucuuuaaugaucuuuguuacc-acu----acccuuaacuuuug
                                                    *********************	41:::61	41--61	>>Contig5282.Lu0910.pre-miRNA:523.miRNA:2862	cuuucacguacucgaucucca
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>Contig5282.Lu0910.pre-miRNA:523.miRNA:2863	uacucgaucuccaucucuuuc
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>Contig5282.Lu0910.pre-miRNA:523.miRNA:2864	uuucacguacucgaucuccau
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>Contig5282.Lu0910.pre-miRNA:523.miRNA:2865	ccuuucacguacucgaucucc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5282.Lu0910.pre-miRNA:523.miRNA:2866	auagcugauccacguagaucc
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>Contig5282.Lu0910.pre-miRNA:523.miRNA:2867	acguacucgaucuccaucucu
>>Contig5282.Lu0910.pre-miRNA:523
	aaauagcugauccacguagaucccuccuuccuccacccgcccuuucacguacucgaucuccaucucuuucagcuuuuucuccaccgucgccaugcucucacauuggaaggagaugugguugucuuuuggguugaugacacagauuuugggcaugcucucuggguccucugacuggagcaaauggauuccgauuccguaaccgaacagccaggcgccaucgaagucgaaggagccagggcggcggauggggaagaaaccaagaacgugcugguagaauucgagggauuucuccacggaucgacagaccagggagaugugauucaaugacuucagcugcagaggguuuucaauucccaucaccauuguuucuaguaauuucucaauuugugugugugugugugugggauggugaggaaggggaagagaggcagagaucgaguacgugaaagggcggguggaggaaggagggaucuacguggaucagcuauuc
	.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..(((((((...(((((((..(((((((.((((((...(((((((((((.(((.((((.((.....((((((((.(((.((((....(((....)))))))...((((((.((((((((..(((((((...((((.((.(((....(((.(((.((.(((....))).)).)))..)))..))).)).))))...((((.........)))).)))))))..((((((((((..((.((....))))..)))))...)))))..)).))))))...))))))))).))))..)))).))))))....))).....)))).))........)))))...)))))))))))))..))))))).)))))))..))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig5307.918.0	is_MIRNA
	VAL:	4.13	MeanVal:	24.0397915	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuuaucauccgggugcaaagagugcaucucuuguc
            ++-++++++++++++--++-----+++++----+++
            ++|++++++++++++--++-----+++++--||+++
    REV:    cg-auaguaggcucguauuacagucguagcu--uag
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig5307.Lu0910.pre-miRNA:524.miRNA:2868	uaucauccgggugcaaagagu
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5307.Lu0910.pre-miRNA:524.miRNA:2869	cuuaucauccgggugcaaaga
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig5307.Lu0910.pre-miRNA:524.miRNA:2870	auccgggugcaaagagugcau
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig5307.Lu0910.pre-miRNA:524.miRNA:2871	aucauccgggugcaaagagug
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig5307.Lu0910.pre-miRNA:524.miRNA:2872	uuaucauccgggugcaaagag
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig5307.Lu0910.pre-miRNA:524.miRNA:2873	cauccgggugcaaagagugca
>>Contig5307.Lu0910.pre-miRNA:524
	gcuuaucauccgggugcaaagagugcaucucuugucuaaccgauucgaugcugacauuaugcucggaugauagcu
	((.((((((((((((..((.....(((((....(((.....)))..))))).....))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig533.706.0	is_MIRNA
	VAL:	467660.59	MeanVal:	3690621.50362166	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaauucuucauucuccuucgauucaguggu
            ++++++--+++++++++-+++-----++++++
            ++++++||+++++++++-+++-----++++++
    REV:    agguua--aaguaagggaaagaacaaucauua
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig533.Lu0910.pre-miRNA:525.miRNA:2874	uucauucuccuucgauucagu
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig533.Lu0910.pre-miRNA:525.miRNA:2875	ucauucuccuucgauucagug
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig533.Lu0910.pre-miRNA:525.miRNA:2876	auucuccuucgauucaguggu
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig533.Lu0910.pre-miRNA:525.miRNA:2877	cauucuccuucgauucagugg
>>Contig533.Lu0910.pre-miRNA:525
	gcggcuaguuugguuccuccaauucuucauucuccuucgauucagugguuggaaauuacuaacaagaaagggaaugaaauuggaaaacccuauucaggguuuaguaauggccaguugcgcagcuugcuugcagcuauugauuugccgcu
	(((((.((((.((((..((((((..(((((((((.(((.....((((((.....)))))).....))).)))))))))))))))(((((((....)))))))......)))).((((((.((....))))))))....)))).))))).

###########################################################################################################################

>Contig5381.479.0	is_MIRNA
	VAL:	4.98	MeanVal:	51.9727276666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccugcuaccaaccccuc-caucuuccuccuccuccac
            +++++--------++--++|++++-+++-++++++++++
            +++++------||++--++-++++|+++|++++++++++
    REV:    gaggaaauaua--ggaaagagugg-agg-ggaggaggug
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig5381.Lu0910.pre-miRNA:526.miRNA:2878	uccugcuaccaaccccuc-ca
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig5381.Lu0910.pre-miRNA:526.miRNA:2879	cuaccaaccccuc-caucuuc
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig5381.Lu0910.pre-miRNA:526.miRNA:2880	cugcuaccaaccccuc-cauc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig5381.Lu0910.pre-miRNA:526.miRNA:2881	ccugcuaccaaccccuc-cau
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig5381.Lu0910.pre-miRNA:526.miRNA:2882	gcuaccaaccccuc-caucuu
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig5381.Lu0910.pre-miRNA:526.miRNA:2883	ugcuaccaaccccuc-caucu
>>Contig5381.Lu0910.pre-miRNA:526
	uccuugaucuccuccuccacugaaaccuucugaacuugaaccaguugauacuccugcuaccaaccccuccaucuuccuccuccuccacaucuuuuugaagcuuuugauaauuggagagcauccuccugggcaucagcaacuccauugugaaugaaaauaaugaguggaggaggggaggugagaaaggauauaaaggagacagguggugguggagauuuggu
	.((..(((((((.((.(((((...........((((......))))....(((((........((..((((((.(((.((((((((((...........(((..((......((((......))))....))..))).....((((((........)))))).))))))))))))))))).))..))......)))))...))))).)).))))))).)).

###########################################################################################################################

>Contig5381.483.0	is_MIRNA
	VAL:	4.98	MeanVal:	51.9727276666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccugcuaccaaccccuc-caucuuccuccuccuccac
            +++++--------++--++|++++-+++-++++++++++
            +++++------||++--++-++++|+++|++++++++++
    REV:    gaggaaauaua--ggaaagagugg-agg-ggaggaggug
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig5381.Lu0910.pre-miRNA:527.miRNA:2884	uccugcuaccaaccccuc-ca
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig5381.Lu0910.pre-miRNA:527.miRNA:2885	cuaccaaccccuc-caucuuc
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig5381.Lu0910.pre-miRNA:527.miRNA:2886	cugcuaccaaccccuc-cauc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig5381.Lu0910.pre-miRNA:527.miRNA:2887	ccugcuaccaaccccuc-cau
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig5381.Lu0910.pre-miRNA:527.miRNA:2888	gcuaccaaccccuc-caucuu
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig5381.Lu0910.pre-miRNA:527.miRNA:2889	ugcuaccaaccccuc-caucu
>>Contig5381.Lu0910.pre-miRNA:527
	ugaucuccuccuccacugaaaccuucugaacuugaaccaguugauacuccugcuaccaaccccuccaucuuccuccuccuccacaucuuuuugaagcuuuugauaauuggagagcauccuccugggcaucagcaacuccauugugaaugaaaauaaugaguggaggaggggaggugagaaaggauauaaaggagacagguggugguggagauuu
	.(((((((.((.(((((...........((((......))))....(((((........((..((((((.(((.((((((((((...........(((..((......((((......))))....))..))).....((((((........)))))).))))))))))))))))).))..))......)))))...))))).)).))))))).

###########################################################################################################################

>Contig5409.859.0	is_MIRNA
	VAL:	1.58	MeanVal:	5.69106333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguguuguauacgcgggagcugga-uacacggcuuucacagcagcag
            ++++++++-+++++-++++--+++|+++-+++-++---+++++++++
            ++++++++|+++++-++++-|+++-+++|+++|++--|+++++++++
    REV:    ucgcgacg-augcggcuucu-ucugaug-gcc-aaua-gucgucguc
                                     *********************	26:::46	25--45	>>Contig5409.Lu0910.pre-miRNA:528.miRNA:2890	uacacggcuuucacagcagca
                                      *********************	27:::47	26--46	>>Contig5409.Lu0910.pre-miRNA:528.miRNA:2891	acacggcuuucacagcagcag
                                   *********************	24:::44	24--43	>>Contig5409.Lu0910.pre-miRNA:528.miRNA:2892	a-uacacggcuuucacagcag
                                  *********************	23:::43	23--42	>>Contig5409.Lu0910.pre-miRNA:528.miRNA:2893	ga-uacacggcuuucacagca
>>Contig5409.Lu0910.pre-miRNA:528
	gcacagguguuguauacgcgggagcuggauacacggcuuucacagcagcaggauacugcugcugauaaccgguagucuucuucggcguagcagcgcuaauacgcaucggccuagucgagcaauaaacuccauucauuucgcu
	((...((((((((.(((((.((((..((((((.(((.((...(((((((((....)))))))))..)))))))).))).)))).))))))))))))).....((.(((((...)))))))...................)).

###########################################################################################################################

>Contig5472.1207.0	is_MIRNA
	VAL:	6.36	MeanVal:	28.2731618333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagaucguaaccagugccgaugcugcucauccuugc
            +++++++++----+++-++++---+++-----++++++
            +++++++++----+++-++++-||+++-----++++++
    REV:    cucuuuagugaucgucucggug--gacuuuuuggaaug
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig5472.Lu0910.pre-miRNA:529.miRNA:2894	agugccgaugcugcucauccu
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig5472.Lu0910.pre-miRNA:529.miRNA:2895	gugccgaugcugcucauccuu
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig5472.Lu0910.pre-miRNA:529.miRNA:2896	accagugccgaugcugcucau
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig5472.Lu0910.pre-miRNA:529.miRNA:2897	cagugccgaugcugcucaucc
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig5472.Lu0910.pre-miRNA:529.miRNA:2898	ugccgaugcugcucauccuug
>>Contig5472.Lu0910.pre-miRNA:529
	gagagaucguaaccagugccgaugcugcucauccuugcuaguucguaagguuuuucagguggcucugcuagugauuucucg
	(((((((((....(((.((((...(((.....((((((......)))))).....))).)))).)))....))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig5489.639.0	is_MIRNA
	VAL:	3.21	MeanVal:	16.56102	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggau-cgaagccggguuugcggggaaccg-gagu
            ++--|+++-++++++++---++-++++++|++++
            ++---+++-++++++++---++-++++++-++++
    REV:    ccgcugcuccgguccaacuuccgcuuggcgcuca
                  *********************	7:::27	6--26	>>Contig5489.Lu0910.pre-miRNA:530.miRNA:2899	gaagccggguuugcggggaac
                 *********************	6:::26	5--25	>>Contig5489.Lu0910.pre-miRNA:530.miRNA:2900	cgaagccggguuugcggggaa
                   *********************	8:::28	7--27	>>Contig5489.Lu0910.pre-miRNA:530.miRNA:2901	aagccggguuugcggggaacc
                    *********************	9:::29	8--28	>>Contig5489.Lu0910.pre-miRNA:530.miRNA:2902	agccggguuugcggggaaccg
                         *********************	14:::34	13--32	>>Contig5489.Lu0910.pre-miRNA:530.miRNA:2903	gguuugcggggaaccg-gagu
>>Contig5489.Lu0910.pre-miRNA:530
	agccgcagcggcggcggcguuaccgaaggucaugucagucggaucgaagccggguuugcggggaaccggagugaagaacucgcgguucgccuucaaccuggccucgucgcca
	.(((((....)))))(((((.(((...))).)))))....((..(((.((((((((...((.((((((((((.....)))).)))))).))...)))))))).)))...)).

###########################################################################################################################

>Contig5489.653.0	is_MIRNA
	VAL:	3.21	MeanVal:	16.56102	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggau-cgaagccggguuugcggggaaccg-gagu
            ++--|+++-++++++++---++-++++++|++++
            ++---+++-++++++++---++-++++++-++++
    REV:    ccgcugcuccgguccaacuuccgcuuggcgcuca
                  *********************	7:::27	6--26	>>Contig5489.Lu0910.pre-miRNA:531.miRNA:2904	gaagccggguuugcggggaac
                 *********************	6:::26	5--25	>>Contig5489.Lu0910.pre-miRNA:531.miRNA:2905	cgaagccggguuugcggggaa
                   *********************	8:::28	7--27	>>Contig5489.Lu0910.pre-miRNA:531.miRNA:2906	aagccggguuugcggggaacc
                    *********************	9:::29	8--28	>>Contig5489.Lu0910.pre-miRNA:531.miRNA:2907	agccggguuugcggggaaccg
                         *********************	14:::34	13--32	>>Contig5489.Lu0910.pre-miRNA:531.miRNA:2908	gguuugcggggaaccg-gagu
>>Contig5489.Lu0910.pre-miRNA:531
	cggcguuaccgaaggucaugucagucggaucgaagccggguuugcggggaaccggagugaagaacucgcgguucgccuucaaccuggccucgucgcca
	.(((((.(((...))).)))))....((..(((.((((((((...((.((((((((((.....)))).)))))).))...)))))))).)))...)).

###########################################################################################################################

>Contig5506.917.0	is_MIRNA
	VAL:	4.28	MeanVal:	25.8495	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgaauuuaaaaaauuuuuugggccgguuuuuuuaacccccc
            ++++++++------------++++++++---+++++++++++
            ++++++++---------|||++++++++|||+++++++++++
    REV:    ggcuuaaaacacccucu---uuuggcca---aaauugggggg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5506.Lu0910.pre-miRNA:532.miRNA:2909	cgaauuuaaaaaauuuuuugg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig5506.Lu0910.pre-miRNA:532.miRNA:2910	gaauuuaaaaaauuuuuuggg
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig5506.Lu0910.pre-miRNA:532.miRNA:2911	aauuuaaaaaauuuuuugggc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig5506.Lu0910.pre-miRNA:532.miRNA:2912	auuuaaaaaauuuuuugggcc
>>Contig5506.Lu0910.pre-miRNA:532
	gucgaauuuaaaaaauuuuuugggccgguuuuuuuaaccccccgaaagggggguuaaaaccgguuuucucccacaaaauucggg
	.((((((((............((((((((...(((((((((((....))))))))))))))))))).........)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig5506.939.0	is_MIRNA
	VAL:	1.97	MeanVal:	14.1475468333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuugu-gaaacaaaaagagggcccacaaaaaaguagccgggaaaccccuu
            +++++|++++-+++++++++-+++---++++++--++-++----++++++
            +++++-++++|+++++++++-+++---++++++--++|++||||++++++
    REV:    ggauaucuuu-uuuuuuuucggggggguuuuucgccg-cc----ggggaa
                       *********************	12:::32	11--31	>>Contig5506.Lu0910.pre-miRNA:533.miRNA:2913	aaaaagagggcccacaaaaaa
                        *********************	13:::33	12--32	>>Contig5506.Lu0910.pre-miRNA:533.miRNA:2914	aaaagagggcccacaaaaaag
                          *********************	15:::35	14--34	>>Contig5506.Lu0910.pre-miRNA:533.miRNA:2915	aagagggcccacaaaaaagua
                         *********************	14:::34	13--33	>>Contig5506.Lu0910.pre-miRNA:533.miRNA:2916	aaagagggcccacaaaaaagu
>>Contig5506.Lu0910.pre-miRNA:533
	ggccgguuuuuuuaaccccccgaaagggggguuaaaaccgguuuucucccacaaaauucggggggaaaaaccggccggaaaaaaaaacuugugaaacaaaaagagggcccacaaaaaaguagccgggaaaccccuuaaaaaaaggggccgccgcuuuuugggggggcuuuuuuuuuuucuauagggcucucccccccccccccguaaaaaaaaacaccaacacaaaaaauauaaaacccucacaaagauugaaaaaggggggggggugagaaaaaccccccccgagggaggaga
	.((((((...(((((((((((....)))))))))))))))))((((((((.......((((((((.....((....)).........(((((((((.(((((((((.(((...((((((..((.((....((((((.....))))))))))..))))))...))).))))))))))))).)))))..((((((((((((((..((........))........................(((.......)))....)))))))))).))))......)))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig5516.569.0	is_MIRNA
	VAL:	1.43	MeanVal:	5.73119999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacgccaucaggaugagcccgagcaggaugg-uggcgcagua
            +++++++-+++----+++---+++-++-+++|++++++++++
            +++++++-+++-|||+++--|+++|++|+++-++++++++++
    REV:    uugugguuguua---ucgaa-ucg-cc-aucgacugcgucgu
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5516.Lu0910.pre-miRNA:534.miRNA:2917	acgccaucaggaugagcccga
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig5516.Lu0910.pre-miRNA:534.miRNA:2918	aucaggaugagcccgagcagg
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig5516.Lu0910.pre-miRNA:534.miRNA:2919	gccaucaggaugagcccgagc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig5516.Lu0910.pre-miRNA:534.miRNA:2920	cgccaucaggaugagcccgag
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig5516.Lu0910.pre-miRNA:534.miRNA:2921	caucaggaugagcccgagcag
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig5516.Lu0910.pre-miRNA:534.miRNA:2922	ccaucaggaugagcccgagca
>>Contig5516.Lu0910.pre-miRNA:534
	acuccgacgagcucuccaugauggacgccaucaggaugagcccgagcaggaugguggcgcaguaccacgaugcugcgucagcuaccgcuaagcuauuguugguguuguuggaucuuguccggcggaagguggucggag
	.(((((((..((..(((......(((((((.(((....(((...(((.((.(((((((((((((......)))))))))).))))))))..))).))).)))))))(((((((...))))))))))..)).)))))))

###########################################################################################################################

>Contig5541.913.1	is_MIRNA
	VAL:	1.88	MeanVal:	6.38043999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucauuaggaaaaaagggccccccucuuuuucucu
            +++------+++++++++++++++++++++++++++
            +++-----|+++++++++++++++++++++++++++
    REV:    ccaaaaaa-uuuuuuuuuugggggggggggaagggg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5541.Lu0910.pre-miRNA:535.miRNA:2923	gucauuaggaaaaaagggccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig5541.Lu0910.pre-miRNA:535.miRNA:2924	ucauuaggaaaaaagggcccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig5541.Lu0910.pre-miRNA:535.miRNA:2925	cauuaggaaaaaagggccccc
>>Contig5541.Lu0910.pre-miRNA:535
	uccccccgggagauuuuucccccccccgcccggucauuaggaaaaaagggccccccucuuuuucucuccuggggggaaggggggggggguuuuuuuuuuaaaaaacccaccccuagggagaaauauaaucuaauuaauuuugggggggaggggggg
	.((((((.((((....))))(((((((....(((......(((((((((((((((((((((((((((.....))))))))))))))))))))))))))).....)))..(((...))).......................))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>Contig5541.913.2	is_MIRNA
	VAL:	2.44	MeanVal:	9.07493999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucauuaggaaaaaagggccccccucuuuuucucu
            +++------+++++++--++++++++++++++++++
            +++-----|+++++++--++++++++++++++++++
    REV:    ccaaaaaa-uuuuuuuuuugggggggggggaagggg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5541.Lu0910.pre-miRNA:536.miRNA:2926	gucauuaggaaaaaagggccc
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig5541.Lu0910.pre-miRNA:536.miRNA:2927	ucauuaggaaaaaagggcccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig5541.Lu0910.pre-miRNA:536.miRNA:2928	cauuaggaaaaaagggccccc
>>Contig5541.Lu0910.pre-miRNA:536
	uccccccgggagauuuuucccccccccgcccggucauuaggaaaaaagggccccccucuuuuucucuccuggggggaaggggggggggguuuuuuuuuuaaaaaacccaccccuagggagaaauauaaucuaauuaauuuugggggggaggggggg
	.((((((.((((....))))(((((((....(((......(((((((..((((((((((((((((((.....))))))))))))))))))..))))))).....)))..(((...))).......................))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>Contig5630.847.0	is_MIRNA
	VAL:	1.30	MeanVal:	10.7791666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuccuugcugcagccgaaugucaaaag-cc-----uuuaucuuucuuugccuuuuucu
            +++++-----++++++++++-----+++|++|||||+++-+++++++++-++-++++++
            +++++---||++++++++++-----+++-++-----+++-+++++++++-++-++++++
    REV:    cgggguau--uguugguuugguuuguucugguaucgaaacagaaagaaaggguagaaga
                                                *********************	37:::57	31--51	>>Contig5630.Lu0910.pre-miRNA:537.miRNA:2929	uuuaucuuucuuugccuuuuu
                                                 *********************	38:::58	32--52	>>Contig5630.Lu0910.pre-miRNA:537.miRNA:2930	uuaucuuucuuugccuuuuuc
                                                  *********************	39:::59	33--53	>>Contig5630.Lu0910.pre-miRNA:537.miRNA:2931	uaucuuucuuugccuuuuucu
                                               *********************	36:::56	31--50	>>Contig5630.Lu0910.pre-miRNA:537.miRNA:2932	-uuuaucuuucuuugccuuuu
>>Contig5630.Lu0910.pre-miRNA:537
	agcuagcuagcuagcaaauuaguuccuugcugcagccgaaugucaaaagccuuuaucuuucuuugccuuuuucugagaaggagaagaugggaaagaaagacaaagcuauggucuuguuugguuugguuguuauggggcc
	.(((((....)))))......(((((.....((((((((((.....((((((((.(((((((((.((.((((((.......)))))).)).))))))))).))).....)).))).....))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>Contig5647.356.0	is_MIRNA
	VAL:	1.91	MeanVal:	12.906675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauu
            ++++++++++++-+++++-++++---------+++++-+++++++---++++
            ++++++++++++-+++++-++++----|||||+++++-+++++++--|++++
    REV:    cuuugccuucgacgacucgauaccuaa-----ggugucggugggggc-auag
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:538.miRNA:2933	aacggaggcuccugagauaug
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:538.miRNA:2934	gaacggaggcuccugagauau
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:538.miRNA:2935	acggaggcuccugagauaugc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:538.miRNA:2936	cggaggcuccugagauaugca
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:538.miRNA:2937	ggaggcuccugagauaugcaa
>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:538
	aaggaagaaacaaagugaagcauauguauaugagugaaugaauuaauuaaggaaggggaagaaaugaagagcucccuucaauccaaaggagggaagaaaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauuuaagauacggggguggcuguggaauccauagcucagcagcuuccguuucacccuauccacacccucuguuuggacccaaaggaggaacuaacua
	.((..((.......(((...((((....))))..................(((.((((..............(((((((........)))))))..............((((((((((((.(((((.((((.........(((((.(((((((...((((...))))..))))))).)))))....)))).))))).)))))))))))).)))).))).)))(((((.((((....)))))))))..))..)).

###########################################################################################################################

>Contig5647.374.0	is_MIRNA
	VAL:	1.91	MeanVal:	12.906675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauu
            ++++++++++++-+++++-++++---------+++++-+++++++---++++
            ++++++++++++-+++++-++++----|||||+++++-+++++++--|++++
    REV:    cuuugccuucgacgacucgauaccuaa-----ggugucggugggggc-auag
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:539.miRNA:2938	aacggaggcuccugagauaug
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:539.miRNA:2939	gaacggaggcuccugagauau
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:539.miRNA:2940	acggaggcuccugagauaugc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:539.miRNA:2941	cggaggcuccugagauaugca
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:539.miRNA:2942	ggaggcuccugagauaugcaa
>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:539
	agcauauguauaugagugaaugaauuaauuaaggaaggggaagaaaugaagagcucccuucaauccaaaggagggaagaaaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauuuaagauacggggguggcuguggaauccauagcucagcagcuuccguuucacccuauccacacccucuguuuggacccaaaggaggaacuaacuaacggagua
	.((...(((.....(((...............(((.((((..............(((((((........)))))))..............((((((((((((.(((((.((((.........(((((.(((((((...((((...))))..))))))).)))))....)))).))))).)))))))))))).)))).)))....(((((.((((....))))))))).))).....)))..)).

###########################################################################################################################

>Contig5647.379.0	is_MIRNA
	VAL:	1.91	MeanVal:	12.906675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauu
            ++++++++++++-+++++-++++---------+++++-+++++++---++++
            ++++++++++++-+++++-++++----|||||+++++-+++++++--|++++
    REV:    cuuugccuucgacgacucgauaccuaa-----ggugucggugggggc-auag
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:540.miRNA:2943	aacggaggcuccugagauaug
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:540.miRNA:2944	gaacggaggcuccugagauau
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:540.miRNA:2945	acggaggcuccugagauaugc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:540.miRNA:2946	cggaggcuccugagauaugca
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:540.miRNA:2947	ggaggcuccugagauaugcaa
>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:540
	auguauaugagugaaugaauuaauuaaggaaggggaagaaaugaagagcucccuucaauccaaaggagggaagaaaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauuuaagauacggggguggcuguggaauccauagcucagcagcuuccguuucacccuauccacacccucuguuuggacccaaaggaggaacuaacuaacgg
	.(((.....(((...............(((.((((..............(((((((........)))))))..............((((((((((((.(((((.((((.........(((((.(((((((...((((...))))..))))))).)))))....)))).))))).)))))))))))).)))).)))....(((((.((((....))))))))).))).....))).

###########################################################################################################################

>Contig5647.381.0	is_MIRNA
	VAL:	1.91	MeanVal:	12.906675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauu
            ++++++++++++-+++++-++++---------+++++-+++++++---++++
            ++++++++++++-+++++-++++----|||||+++++-+++++++--|++++
    REV:    cuuugccuucgacgacucgauaccuaa-----ggugucggugggggc-auag
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:541.miRNA:2948	aacggaggcuccugagauaug
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:541.miRNA:2949	gaacggaggcuccugagauau
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:541.miRNA:2950	acggaggcuccugagauaugc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:541.miRNA:2951	cggaggcuccugagauaugca
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:541.miRNA:2952	ggaggcuccugagauaugcaa
>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:541
	guauaugagugaaugaauuaauuaaggaaggggaagaaaugaagagcucccuucaauccaaaggagggaagaaaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauuuaagauacggggguggcuguggaauccauagcucagcagcuuccguuucacccuauccacacccucuguuuggacccaaaggaggaacuaacuaacg
	((.....(((...............(((.((((..............(((((((........)))))))..............((((((((((((.(((((.((((.........(((((.(((((((...((((...))))..))))))).)))))....)))).))))).)))))))))))).)))).)))....(((((.((((....))))))))).))).....)).

###########################################################################################################################

>Contig5647.387.0	is_MIRNA
	VAL:	1.91	MeanVal:	12.906675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauu
            ++++++++++++-+++++-++++---------+++++-+++++++---++++
            ++++++++++++-+++++-++++----|||||+++++-+++++++--|++++
    REV:    cuuugccuucgacgacucgauaccuaa-----ggugucggugggggc-auag
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:542.miRNA:2953	aacggaggcuccugagauaug
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:542.miRNA:2954	gaacggaggcuccugagauau
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:542.miRNA:2955	acggaggcuccugagauaugc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:542.miRNA:2956	cggaggcuccugagauaugca
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:542.miRNA:2957	ggaggcuccugagauaugcaa
>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:542
	gagugaaugaauuaauuaaggaaggggaagaaaugaagagcucccuucaauccaaaggagggaagaaaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauuuaagauacggggguggcuguggaauccauagcucagcagcuuccguuucacccuauccacacccucuguuuggacccaaaggaggaacuaacua
	.(((...............(((.((((..............(((((((........)))))))..............((((((((((((.(((((.((((.........(((((.(((((((...((((...))))..))))))).)))))....)))).))))).)))))))))))).)))).)))....(((((.((((....))))))))).....))).

###########################################################################################################################

>Contig5647.405.0	is_MIRNA
	VAL:	1.91	MeanVal:	12.906675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauu
            ++++++++++++-+++++-++++---------+++++-+++++++---++++
            ++++++++++++-+++++-++++----|||||+++++-+++++++--|++++
    REV:    cuuugccuucgacgacucgauaccuaa-----ggugucggugggggc-auag
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:543.miRNA:2958	aacggaggcuccugagauaug
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:543.miRNA:2959	gaacggaggcuccugagauau
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:543.miRNA:2960	acggaggcuccugagauaugc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:543.miRNA:2961	cggaggcuccugagauaugca
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:543.miRNA:2962	ggaggcuccugagauaugcaa
>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:543
	aggaaggggaagaaaugaagagcucccuucaauccaaaggagggaagaaaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauuuaagauacggggguggcuguggaauccauagcucagcagcuuccguuucacccuauccacacccucuguuuggacccaaaggaggaacuaacuaacggaguag
	.(((.((((..............(((((((........)))))))..............((((((((((((.(((((.((((.........(((((.(((((((...((((...))))..))))))).)))))....)))).))))).)))))))))))).)))).)))....(((((.((((....)))))))))..................

###########################################################################################################################

>Contig5647.425.0	is_MIRNA
	VAL:	1.13	MeanVal:	7.6462625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggg---aacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauu
            ++++|||++++++++++-+++++-++++---------+++++-+++++++---++++
            ++++---++++++++++-+++++-++++----|||||+++++-+++++++--|++++
    REV:    ucccacuuugccuucgacgacucgauaccuaa-----ggugucggugggggc-auag
                   *********************	8:::28	5--25	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:544.miRNA:2963	aacggaggcuccugagauaug
                  *********************	7:::27	5--24	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:544.miRNA:2964	-aacggaggcuccugagauau
                    *********************	9:::29	6--26	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:544.miRNA:2965	acggaggcuccugagauaugc
                     *********************	10:::30	7--27	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:544.miRNA:2966	cggaggcuccugagauaugca
                      *********************	11:::31	8--28	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:544.miRNA:2967	ggaggcuccugagauaugcaa
>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:544
	agcucccuucaauccaaaggagggaagaaaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauuuaagauacggggguggcuguggaauccauagcucagcagcuuccguuucacccuauccacacccucuguuuggacccaaaggaggaacuaacuaacggagua
	.(((((((((..(((...)))..))))..........((((((((((((((.(((((.((((.........(((((.(((((((...((((...))))..))))))).)))))....)))).))))).))))))))))...))))........(((((.((((....)))))))))...........))))).

###########################################################################################################################

>Contig5647.425.1	is_MIRNA
	VAL:	1.13	MeanVal:	7.6462625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggg---aacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauu
            ++++|||++++++++++-+++++-++++---------+++++-+++++++---++++
            ++++---++++++++++-+++++-++++----|||||+++++-+++++++--|++++
    REV:    ucccacuuugccuucgacgacucgauaccuaa-----ggugucggugggggc-auag
                   *********************	8:::28	5--25	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:545.miRNA:2968	aacggaggcuccugagauaug
                  *********************	7:::27	5--24	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:545.miRNA:2969	-aacggaggcuccugagauau
                    *********************	9:::29	6--26	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:545.miRNA:2970	acggaggcuccugagauaugc
                     *********************	10:::30	7--27	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:545.miRNA:2971	cggaggcuccugagauaugca
                      *********************	11:::31	8--28	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:545.miRNA:2972	ggaggcuccugagauaugcaa
>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:545
	agcucccuucaauccaaaggagggaagaaaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauuuaagauacggggguggcuguggaauccauagcucagcagcuuccguuucacccuauccacacccucuguuuggacccaaaggaggaacuaacuaacggagua
	.(((((((((..(((...)))..))))...((.....((((((((((((((.(((((.((((.........(((((.(((((((...((((...))))..))))))).)))))....)))).))))).))))))))))...))))........(((((.((((....)))))))))..)).......))))).

###########################################################################################################################

>Contig5647.461.0	is_MIRNA
	VAL:	1.13	MeanVal:	7.6462625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggg---aacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauu
            ++++|||++++++++++-+++++-++++---------+++++-+++++++---++++
            ++++---++++++++++-+++++-++++----|||||+++++-+++++++--|++++
    REV:    ucccacuuugccuucgacgacucgauaccuaa-----ggugucggugggggc-auag
                   *********************	8:::28	5--25	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:546.miRNA:2973	aacggaggcuccugagauaug
                  *********************	7:::27	5--24	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:546.miRNA:2974	-aacggaggcuccugagauau
                    *********************	9:::29	6--26	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:546.miRNA:2975	acggaggcuccugagauaugc
                     *********************	10:::30	7--27	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:546.miRNA:2976	cggaggcuccugagauaugca
                      *********************	11:::31	8--28	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:546.miRNA:2977	ggaggcuccugagauaugcaa
>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:546
	cagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauuuaagauacggggguggcuguggaauccauagcucagcagcuuccguuucacccuauccacacccucuguuuggacccaaaggaggaacuaacuaacggaguag
	.((((((((((((((.(((((.((((.........(((((.(((((((...((((...))))..))))))).)))))....)))).))))).))))))))))...))))........(((((.((((....)))))))))..................

###########################################################################################################################

>Contig5647.464.0	is_MIRNA
	VAL:	1.91	MeanVal:	12.906675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauu
            ++++++++++++-+++++-++++---------+++++-+++++++---++++
            ++++++++++++-+++++-++++----|||||+++++-+++++++--|++++
    REV:    cuuugccuucgacgacucgauaccuaa-----ggugucggugggggc-auag
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:547.miRNA:2978	aacggaggcuccugagauaug
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:547.miRNA:2979	gaacggaggcuccugagauau
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:547.miRNA:2980	acggaggcuccugagauaugc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:547.miRNA:2981	cggaggcuccugagauaugca
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:547.miRNA:2982	ggaggcuccugagauaugcaa
>>Contig5647.Lu0910.pre-miRNA:547
	ggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauuuaagauacggggguggcuguggaauccauagcucagcagcuuccguuucacccuauccacacccucuguuuggacccaaaggaggaacuaacuaacggaguag
	((((((((((((.(((((.((((.........(((((.(((((((...((((...))))..))))))).)))))....)))).))))).)))))))))))).............(((((.((((....)))))))))..................

###########################################################################################################################

>Contig5669.158.0	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	9.1925835	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacccgaagaagaucugaccu-ccagaaaguccaggcccgguucggauucagc
            ++--++++---++-+++++--+++|+++++---++--++++-+++++-++++++++
            ++--++++-||++-+++++--+++-+++++-||++--++++-+++++-++++++++
    REV:    ggagugggg--cuacuagaggggacggucua--agaaccgguccaagacuaggucg
                                             *********************	34:::54	33--53	>>Contig5669.Lu0910.pre-miRNA:548.miRNA:2983	uccaggcccgguucggauuca
                                              *********************	35:::55	34--54	>>Contig5669.Lu0910.pre-miRNA:548.miRNA:2984	ccaggcccgguucggauucag
                                               *********************	36:::56	35--55	>>Contig5669.Lu0910.pre-miRNA:548.miRNA:2985	caggcccgguucggauucagc
                                      *********************	27:::47	26--46	>>Contig5669.Lu0910.pre-miRNA:548.miRNA:2986	cagaaaguccaggcccgguuc
                                     *********************	26:::46	25--45	>>Contig5669.Lu0910.pre-miRNA:548.miRNA:2987	ccagaaaguccaggcccgguu
>>Contig5669.Lu0910.pre-miRNA:548
	ucggcccccagacccgaagaagaucugaccuccagaaaguccaggcccgguucggauucagcuuaggcaagaagaagccggccccgaagcccaagaaggcagccgugccagcuggcgaaaggcugguuugguuccccaaagccagcccgcccgaauggcucgacggcacgauggucggugaccgcggguucgacccgcugggucuugcuaaaccggcugaguaccugcaguaugacuucgacucgcuggaucagaaccuggccaagaaucuggcaggggagaucaucggggugaggacggaaacugcugagguuaaaccgacgccguuucagccgu
	.((((..((..((((...((.(((((..((((((((...((..((((.(((((.((((((((...(((((((....(((((((.((..(((......))).(((((((((...((((...(((((((((((....))))).))))))))))....))))...))))).))..)))))))..(((((((.....))))).)).)))))))......((((........)))).............)))))))).))))).))))..)).))))).)))..))))).)).))))..))...(((((.((...((.....))...)).))))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig5669.158.1	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	9.1925835	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacccgaagaagaucugaccu-ccagaaaguccaggcccgguucggauucagc
            ++--++++---++-+++++--+++|+++++---++--++++-+++++-++++++++
            ++--++++-||++-+++++--+++-+++++-||++--++++-+++++-++++++++
    REV:    ggagugggg--cuacuagaggggacggucua--agaaccgguccaagacuaggucg
                                             *********************	34:::54	33--53	>>Contig5669.Lu0910.pre-miRNA:549.miRNA:2988	uccaggcccgguucggauuca
                                              *********************	35:::55	34--54	>>Contig5669.Lu0910.pre-miRNA:549.miRNA:2989	ccaggcccgguucggauucag
                                               *********************	36:::56	35--55	>>Contig5669.Lu0910.pre-miRNA:549.miRNA:2990	caggcccgguucggauucagc
                                      *********************	27:::47	26--46	>>Contig5669.Lu0910.pre-miRNA:549.miRNA:2991	cagaaaguccaggcccgguuc
                                     *********************	26:::46	25--45	>>Contig5669.Lu0910.pre-miRNA:549.miRNA:2992	ccagaaaguccaggcccgguu
>>Contig5669.Lu0910.pre-miRNA:549
	ucggcccccagacccgaagaagaucugaccuccagaaaguccaggcccgguucggauucagcuuaggcaagaagaagccggccccgaagcccaagaaggcagccgugccagcuggcgaaaggcugguuugguuccccaaagccagcccgcccgaauggcucgacggcacgauggucggugaccgcggguucgacccgcugggucuugcuaaaccggcugaguaccugcaguaugacuucgacucgcuggaucagaaccuggccaagaaucuggcaggggagaucaucggggugaggacggaaacugcugagguuaaaccgacgccguuucagccgu
	.((((..((..((((...((.(((((..((((((((...((..((((.(((((.((((((((...(((((((....(((((((.((..(((......))).(((((((((...((((...(((((((((((....))))).))))))))))....))))...))))).))..)))))))..(((((((.....))))).)).)))))))....(((....((((.....))))....)))....)))))))).))))).))))..)).))))).)))..))))).)).))))..))...(((((.((...((.....))...)).))))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig5680.459.0	is_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	5.2699065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagugugaugaagaggaa----aagagggag-----gccgaggaaguauggacc
            +++++-++-++++++++-||||+++++++++|||||+++++-+++++-++--++
            +++++|++-++++++++-----+++++++++-----+++++-+++++|++--++
    REV:    cucac-cuccuucuucucuaacuucuuccucuguuacgguuacuucg-acaggg
                     *********************	10:::30	10--26	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:550.miRNA:2993	gaagaggaa----aagaggga
                      *********************	11:::31	11--27	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:550.miRNA:2994	aagaggaa----aagagggag
                 *********************	6:::26	6--22	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:550.miRNA:2995	ugaugaagaggaa----aaga
                  *********************	7:::27	7--23	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:550.miRNA:2996	gaugaagaggaa----aagag
                   *********************	8:::28	8--24	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:550.miRNA:2997	augaagaggaa----aagagg
               *********************	4:::24	4--20	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:550.miRNA:2998	ugugaugaagaggaa----aa
>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:550
	aggugguuugaacaugucuucuucuucuucaccaaugggggcgguacagcaguuccaaucaaacauggugguuggaucuucaucagccgcauugccuauggagccgcagcuuccuccccaacagcagcagcugguugcugaggcggcgggagugagugugaugaagaggaaaagagggaggccgaggaaguauggaccagaugggacagcuucauuggcauugucuccuucuucaaucucuucuuccuccacucauccuggcaccauuacuccuaccacua
	.((((((..((....................((.(((((.(((((.....((.((((((((.......)))))))).))......)))))....))))))).(((...((((((.((((..(((((((.....))))))).)).)).))))))(((((.((.((((((((.((((((((((((((.(((((.((..((....))..))))))).))))).....))))))))).....)))))))).))))))).....)))........))..)))))).

###########################################################################################################################

>Contig5680.459.1	is_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	5.2699065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagugugaugaagaggaa----aagagggag-----gccgaggaaguauggacc
            +++++-++-++++++++-||||+++++++++|||||+++++-+++++-++--++
            +++++|++-++++++++-----+++++++++-----+++++-+++++|++--++
    REV:    cucac-cuccuucuucucuaacuucuuccucuguuacgguuacuucg-acaggg
                     *********************	10:::30	10--26	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:551.miRNA:2999	gaagaggaa----aagaggga
                      *********************	11:::31	11--27	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:551.miRNA:3000	aagaggaa----aagagggag
                 *********************	6:::26	6--22	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:551.miRNA:3001	ugaugaagaggaa----aaga
                  *********************	7:::27	7--23	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:551.miRNA:3002	gaugaagaggaa----aagag
                   *********************	8:::28	8--24	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:551.miRNA:3003	augaagaggaa----aagagg
               *********************	4:::24	4--20	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:551.miRNA:3004	ugugaugaagaggaa----aa
>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:551
	aggugguuugaacaugucuucuucuucuucaccaaugggggcgguacagcaguuccaaucaaacauggugguuggaucuucaucagccgcauugccuauggagccgcagcuuccuccccaacagcagcagcugguugcugaggcggcgggagugagugugaugaagaggaaaagagggaggccgaggaaguauggaccagaugggacagcuucauuggcauugucuccuucuucaaucucuucuuccuccacucauccuggcaccauuacuccuaccacua
	.((((((..((..(((...............((.(((((.(((((.....((.((((((((.......)))))))).))......)))))....))))))).(((...((((((.((((..(((((((.....))))))).)).)).))))))(((((.((.((((((((.((((((((((((((.(((((.((..((....))..))))))).))))).....))))))))).....)))))))).))))))).....)))..)))...))..)))))).

###########################################################################################################################

>Contig5680.493.0	is_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	5.2699065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagugugaugaagaggaa----aagagggag-----gccgaggaaguauggacc
            +++++-++-++++++++-||||+++++++++|||||+++++-+++++-++--++
            +++++|++-++++++++-----+++++++++-----+++++-+++++|++--++
    REV:    cucac-cuccuucuucucuaacuucuuccucuguuacgguuacuucg-acaggg
                     *********************	10:::30	10--26	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:552.miRNA:3005	gaagaggaa----aagaggga
                      *********************	11:::31	11--27	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:552.miRNA:3006	aagaggaa----aagagggag
                 *********************	6:::26	6--22	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:552.miRNA:3007	ugaugaagaggaa----aaga
                  *********************	7:::27	7--23	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:552.miRNA:3008	gaugaagaggaa----aagag
                   *********************	8:::28	8--24	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:552.miRNA:3009	augaagaggaa----aagagg
               *********************	4:::24	4--20	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:552.miRNA:3010	ugugaugaagaggaa----aa
>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:552
	augggggcgguacagcaguuccaaucaaacauggugguuggaucuucaucagccgcauugccuauggagccgcagcuuccuccccaacagcagcagcugguugcugaggcggcgggagugagugugaugaagaggaaaagagggaggccgaggaaguauggaccagaugggacagcuucauuggcauugucuccuucuucaaucucuucuuccuccacucauccuggcacca
	(((((.(((((.....((.((((((((.......)))))))).))......)))))....)))))((.(((...((((((.((((..(((((((.....))))))).)).)).))))))(((((.((.((((((((.((((((((((((((.(((((.((..((....))..))))))).))))).....))))))))).....)))))))).))))))).....))).)).

###########################################################################################################################

>Contig5680.496.0	is_MIRNA
	VAL:	1.17	MeanVal:	10.3998231666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcggcgggagugagugugaugaagaggaa----aagagggag-----gccgaggaaguauggacc
            ++--++-++--++++++-++-++++++++-||||+++++++++|||||+++++-+++++-++--++
            ++-|++-++--++++++|++-++++++++-----+++++++++-----+++++-+++++|++--++
    REV:    cca-cgguccuacucac-cuccuucuucucuaacuucuuccucuguuacgguuacuucg-acaggg
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:553.miRNA:3011	agugagugugaugaagaggaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:553.miRNA:3012	gagugagugugaugaagagga
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:553.miRNA:3013	gugagugugaugaagaggaa-
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:553.miRNA:3014	ggagugagugugaugaagagg
                       *********************	12:::32	12--30	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:553.miRNA:3015	ugagugugaugaagaggaa--
>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:553
	ggggcgguacagcaguuccaaucaaacauggugguuggaucuucaucagccgcauugccuauggagccgcagcuuccuccccaacagcagcagcugguugcugaggcggcgggagugagugugaugaagaggaaaagagggaggccgaggaaguauggaccagaugggacagcuucauuggcauugucuccuucuucaaucucuucuuccuccacucauccuggcacca
	((((.((....((.((((((..........((((((((.......))))))))........)))))).)).....)).))))..(((((((.....))))))).((..((.((..((((((.((.((((((((.((((((((((((((.(((((.((..((....))..))))))).))))).....))))))))).....)))))))).))))))))..)).)).)).

###########################################################################################################################

>Contig5680.499.0	is_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	5.2699065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagugugaugaagaggaa----aagagggag-----gccgaggaaguauggacc
            +++++-++-++++++++-||||+++++++++|||||+++++-+++++-++--++
            +++++|++-++++++++-----+++++++++-----+++++-+++++|++--++
    REV:    cucac-cuccuucuucucuaacuucuuccucuguuacgguuacuucg-acaggg
                     *********************	10:::30	10--26	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:554.miRNA:3016	gaagaggaa----aagaggga
                      *********************	11:::31	11--27	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:554.miRNA:3017	aagaggaa----aagagggag
                 *********************	6:::26	6--22	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:554.miRNA:3018	ugaugaagaggaa----aaga
                  *********************	7:::27	7--23	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:554.miRNA:3019	gaugaagaggaa----aagag
                   *********************	8:::28	8--24	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:554.miRNA:3020	augaagaggaa----aagagg
               *********************	4:::24	4--20	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:554.miRNA:3021	ugugaugaagaggaa----aa
>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:554
	gcgguacagcaguuccaaucaaacauggugguuggaucuucaucagccgcauugccuauggagccgcagcuuccuccccaacagcagcagcugguugcugaggcggcgggagugagugugaugaagaggaaaagagggaggccgaggaaguauggaccagaugggacagcuucauuggcauugucuccuucuucaaucucuucuuccuccacucauccuggcaccauu
	(((((.....((.((((((((.......)))))))).))......))))).......((((.(((...((((((.((((..(((((((.....))))))).)).)).))))))(((((.((.((((((((.((((((((((((((.(((((.((..((....))..))))))).))))).....))))))))).....)))))))).))))))).....))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig5680.523.0	is_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	5.2699065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagugugaugaagaggaa----aagagggag-----gccgaggaaguauggacc
            +++++-++-++++++++-||||+++++++++|||||+++++-+++++-++--++
            +++++|++-++++++++-----+++++++++-----+++++-+++++|++--++
    REV:    cucac-cuccuucuucucuaacuucuuccucuguuacgguuacuucg-acaggg
                     *********************	10:::30	10--26	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:555.miRNA:3022	gaagaggaa----aagaggga
                      *********************	11:::31	11--27	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:555.miRNA:3023	aagaggaa----aagagggag
                 *********************	6:::26	6--22	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:555.miRNA:3024	ugaugaagaggaa----aaga
                  *********************	7:::27	7--23	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:555.miRNA:3025	gaugaagaggaa----aagag
                   *********************	8:::28	8--24	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:555.miRNA:3026	augaagaggaa----aagagg
               *********************	4:::24	4--20	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:555.miRNA:3027	ugugaugaagaggaa----aa
>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:555
	auggugguuggaucuucaucagccgcauugccuauggagccgcagcuuccuccccaacagcagcagcugguugcugaggcggcgggagugagugugaugaagaggaaaagagggaggccgaggaaguauggaccagaugggacagcuucauuggcauugucuccuucuucaaucucuucuuccuccacucauccuggcaccauuacuccuaccacuac
	.(((((((.(((.........((......))..((((.(((...((((((.((((..(((((((.....))))))).)).)).))))))(((((.((.((((((((.((((((((((((((.(((((.((..((....))..))))))).))))).....))))))))).....)))))))).))))))).....))).))))...))).))))))).

###########################################################################################################################

>Contig5680.532.0	is_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	5.2699065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagugugaugaagaggaa----aagagggag-----gccgaggaaguauggacc
            +++++-++-++++++++-||||+++++++++|||||+++++-+++++-++--++
            +++++|++-++++++++-----+++++++++-----+++++-+++++|++--++
    REV:    cucac-cuccuucuucucuaacuucuuccucuguuacgguuacuucg-acaggg
                     *********************	10:::30	10--26	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:556.miRNA:3028	gaagaggaa----aagaggga
                      *********************	11:::31	11--27	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:556.miRNA:3029	aagaggaa----aagagggag
                 *********************	6:::26	6--22	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:556.miRNA:3030	ugaugaagaggaa----aaga
                  *********************	7:::27	7--23	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:556.miRNA:3031	gaugaagaggaa----aagag
                   *********************	8:::28	8--24	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:556.miRNA:3032	augaagaggaa----aagagg
               *********************	4:::24	4--20	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:556.miRNA:3033	ugugaugaagaggaa----aa
>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:556
	ggaucuucaucagccgcauugccuauggagccgcagcuuccuccccaacagcagcagcugguugcugaggcggcgggagugagugugaugaagaggaaaagagggaggccgaggaaguauggaccagaugggacagcuucauuggcauugucuccuucuucaaucucuucuuccuccacucauccuggcaccauuacuccu
	(((.........((......))..((((.(((...((((((.((((..(((((((.....))))))).)).)).))))))(((((.((.((((((((.((((((((((((((.(((((.((..((....))..))))))).))))).....))))))))).....)))))))).))))))).....))).))))...))).

###########################################################################################################################

>Contig5680.555.0	is_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	5.2699065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagugugaugaagaggaa----aagagggag-----gccgaggaaguauggacc
            +++++-++-++++++++-||||+++++++++|||||+++++-+++++-++--++
            +++++|++-++++++++-----+++++++++-----+++++-+++++|++--++
    REV:    cucac-cuccuucuucucuaacuucuuccucuguuacgguuacuucg-acaggg
                     *********************	10:::30	10--26	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:557.miRNA:3034	gaagaggaa----aagaggga
                      *********************	11:::31	11--27	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:557.miRNA:3035	aagaggaa----aagagggag
                 *********************	6:::26	6--22	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:557.miRNA:3036	ugaugaagaggaa----aaga
                  *********************	7:::27	7--23	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:557.miRNA:3037	gaugaagaggaa----aagag
                   *********************	8:::28	8--24	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:557.miRNA:3038	augaagaggaa----aagagg
               *********************	4:::24	4--20	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:557.miRNA:3039	ugugaugaagaggaa----aa
>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:557
	uauggagccgcagcuuccuccccaacagcagcagcugguugcugaggcggcgggagugagugugaugaagaggaaaagagggaggccgaggaaguauggaccagaugggacagcuucauuggcauugucuccuucuucaaucucuucuuccuccacucauccuggcaccauu
	.((((.(((...((((((.((((..(((((((.....))))))).)).)).))))))(((((.((.((((((((.((((((((((((((.(((((.((..((....))..))))))).))))).....))))))))).....)))))))).))))))).....))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig5680.560.0	is_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	5.2699065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagugugaugaagaggaa----aagagggag-----gccgaggaaguauggacc
            +++++-++-++++++++-||||+++++++++|||||+++++-+++++-++--++
            +++++|++-++++++++-----+++++++++-----+++++-+++++|++--++
    REV:    cucac-cuccuucuucucuaacuucuuccucuguuacgguuacuucg-acaggg
                     *********************	10:::30	10--26	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:558.miRNA:3040	gaagaggaa----aagaggga
                      *********************	11:::31	11--27	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:558.miRNA:3041	aagaggaa----aagagggag
                 *********************	6:::26	6--22	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:558.miRNA:3042	ugaugaagaggaa----aaga
                  *********************	7:::27	7--23	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:558.miRNA:3043	gaugaagaggaa----aagag
                   *********************	8:::28	8--24	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:558.miRNA:3044	augaagaggaa----aagagg
               *********************	4:::24	4--20	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:558.miRNA:3045	ugugaugaagaggaa----aa
>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:558
	agccgcagcuuccuccccaacagcagcagcugguugcugaggcggcgggagugagugugaugaagaggaaaagagggaggccgaggaaguauggaccagaugggacagcuucauuggcauugucuccuucuucaaucucuucuuccuccacucauccuggca
	.(((...((((((.((((..(((((((.....))))))).)).)).))))))(((((.((.((((((((.((((((((((((((.(((((.((..((....))..))))))).))))).....))))))))).....)))))))).))))))).....))).

###########################################################################################################################

>Contig5680.579.0	is_MIRNA
	VAL:	1.17	MeanVal:	10.3998231666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcggcgggagugagugugaugaagaggaa----aagagggag-----gccgaggaaguauggacc
            ++--++-++--++++++-++-++++++++-||||+++++++++|||||+++++-+++++-++--++
            ++-|++-++--++++++|++-++++++++-----+++++++++-----+++++-+++++|++--++
    REV:    cca-cgguccuacucac-cuccuucuucucuaacuucuuccucuguuacgguuacuucg-acaggg
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:559.miRNA:3046	agugagugugaugaagaggaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:559.miRNA:3047	gagugagugugaugaagagga
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:559.miRNA:3048	gugagugugaugaagaggaa-
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:559.miRNA:3049	ggagugagugugaugaagagg
                       *********************	12:::32	12--30	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:559.miRNA:3050	ugagugugaugaagaggaa--
>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:559
	acagcagcagcugguugcugaggcggcgggagugagugugaugaagaggaaaagagggaggccgaggaaguauggaccagaugggacagcuucauuggcauugucuccuucuucaaucucuucuuccuccacucauccuggcacca
	.(((((((.....))))))).((..((.((..((((((.((.((((((((.((((((((((((((.(((((.((..((....))..))))))).))))).....))))))))).....)))))))).))))))))..)).)).)).

###########################################################################################################################

>Contig5680.582.0	is_MIRNA
	VAL:	1.09	MeanVal:	9.63238366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgggagugagugugaugaagaggaa----aagagggag-----gccgaggaaguauggacc
            ++-++--++++++-++-++++++++-||||+++++++++|||||+++++-+++++-++--++
            ++-++--++++++|++-++++++++-----+++++++++-----+++++-+++++|++--++
    REV:    cgguccuacucac-cuccuucuucucuaacuucuuccucuguuacgguuacuucg-acaggg
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:560.miRNA:3051	agugagugugaugaagaggaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:560.miRNA:3052	gagugagugugaugaagagga
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:560.miRNA:3053	gugagugugaugaagaggaa-
                   *********************	8:::28	8--26	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:560.miRNA:3054	ugagugugaugaagaggaa--
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:560.miRNA:3055	ggagugagugugaugaagagg
>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:560
	gcagcagcugguugcugaggcggcgggagugagugugaugaagaggaaaagagggaggccgaggaaguauggaccagaugggacagcuucauuggcauugucuccuucuucaaucucuucuuccuccacucauccuggcacca
	((..((((.....))))..)).((.((..((((((.((.((((((((.((((((((((((((.(((((.((..((....))..))))))).))))).....))))))))).....)))))))).))))))))..)).))....

###########################################################################################################################

>Contig5680.592.0	is_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	5.2699065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagugugaugaagaggaa----aagagggag-----gccgaggaaguauggacc
            +++++-++-++++++++-||||+++++++++|||||+++++-+++++-++--++
            +++++|++-++++++++-----+++++++++-----+++++-+++++|++--++
    REV:    cucac-cuccuucuucucuaacuucuuccucuguuacgguuacuucg-acaggg
                     *********************	10:::30	10--26	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3056	gaagaggaa----aagaggga
                      *********************	11:::31	11--27	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3057	aagaggaa----aagagggag
                 *********************	6:::26	6--22	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3058	ugaugaagaggaa----aaga
                  *********************	7:::27	7--23	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3059	gaugaagaggaa----aagag
                   *********************	8:::28	8--24	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3060	augaagaggaa----aagagg
               *********************	4:::24	4--20	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:561.miRNA:3061	ugugaugaagaggaa----aa
>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:561
	guugcugaggcggcgggagugagugugaugaagaggaaaagagggaggccgaggaaguauggaccagaugggacagcuucauuggcauugucuccuucuucaaucucuucuuccuccacucauccuggcaccauuacuccuaccacuacucagaaacg
	(((.(((((..((..((((((((((.((.((((((((.((((((((((((((.(((((.((..((....))..))))))).))))).....))))))))).....)))))))).)))))))....((....))..)))))..))....))))).))).

###########################################################################################################################

>Contig5680.595.0	is_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	5.2699065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagugugaugaagaggaa----aagagggag-----gccgaggaaguauggacc
            +++++-++-++++++++-||||+++++++++|||||+++++-+++++-++--++
            +++++|++-++++++++-----+++++++++-----+++++-+++++|++--++
    REV:    cucac-cuccuucuucucuaacuucuuccucuguuacgguuacuucg-acaggg
                     *********************	10:::30	10--26	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:562.miRNA:3062	gaagaggaa----aagaggga
                      *********************	11:::31	11--27	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:562.miRNA:3063	aagaggaa----aagagggag
                 *********************	6:::26	6--22	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:562.miRNA:3064	ugaugaagaggaa----aaga
                  *********************	7:::27	7--23	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:562.miRNA:3065	gaugaagaggaa----aagag
                   *********************	8:::28	8--24	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:562.miRNA:3066	augaagaggaa----aagagg
               *********************	4:::24	4--20	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:562.miRNA:3067	ugugaugaagaggaa----aa
>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:562
	gcugaggcggcgggagugagugugaugaagaggaaaagagggaggccgaggaaguauggaccagaugggacagcuucauuggcauugucuccuucuucaaucucuucuuccuccacucauccuggcaccauuacuccuaccacuacucaga
	.(((((..((..((((((((((.((.((((((((.((((((((((((((.(((((.((..((....))..))))))).))))).....))))))))).....)))))))).)))))))....((....))..)))))..))....))))).

###########################################################################################################################

>Contig5680.599.0	is_MIRNA
	VAL:	1.17	MeanVal:	10.3998231666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcggcgggagugagugugaugaagaggaa----aagagggag-----gccgaggaaguauggacc
            ++--++-++--++++++-++-++++++++-||||+++++++++|||||+++++-+++++-++--++
            ++-|++-++--++++++|++-++++++++-----+++++++++-----+++++-+++++|++--++
    REV:    cca-cgguccuacucac-cuccuucuucucuaacuucuuccucuguuacgguuacuucg-acaggg
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:563.miRNA:3068	agugagugugaugaagaggaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:563.miRNA:3069	gagugagugugaugaagagga
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:563.miRNA:3070	gugagugugaugaagaggaa-
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:563.miRNA:3071	ggagugagugugaugaagagg
                       *********************	12:::32	12--30	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:563.miRNA:3072	ugagugugaugaagaggaa--
>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:563
	aggcggcgggagugagugugaugaagaggaaaagagggaggccgaggaaguauggaccagaugggacagcuucauuggcauugucuccuucuucaaucucuucuuccuccacucauccuggcacca
	.((..((.((..((((((.((.((((((((.((((((((((((((.(((((.((..((....))..))))))).))))).....))))))))).....)))))))).))))))))..)).)).)).

###########################################################################################################################

>Contig5680.602.0	is_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	5.2699065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagugugaugaagaggaa----aagagggag-----gccgaggaaguauggacc
            +++++-++-++++++++-||||+++++++++|||||+++++-+++++-++--++
            +++++|++-++++++++-----+++++++++-----+++++-+++++|++--++
    REV:    cucac-cuccuucuucucuaacuucuuccucuguuacgguuacuucg-acaggg
                     *********************	10:::30	10--26	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:564.miRNA:3073	gaagaggaa----aagaggga
                      *********************	11:::31	11--27	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:564.miRNA:3074	aagaggaa----aagagggag
                 *********************	6:::26	6--22	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:564.miRNA:3075	ugaugaagaggaa----aaga
                  *********************	7:::27	7--23	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:564.miRNA:3076	gaugaagaggaa----aagag
                   *********************	8:::28	8--24	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:564.miRNA:3077	augaagaggaa----aagagg
               *********************	4:::24	4--20	>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:564.miRNA:3078	ugugaugaagaggaa----aa
>>Contig5680.Lu0910.pre-miRNA:564
	cggcgggagugagugugaugaagaggaaaagagggaggccgaggaaguauggaccagaugggacagcuucauuggcauugucuccuucuucaaucucuucuuccuccacucauccuggcaccauuacuccuacca
	.((..((((((((((.((.((((((((.((((((((((((((.(((((.((..((....))..))))))).))))).....))))))))).....)))))))).)))))))....((....))..)))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig5709.638.0	is_MIRNA
	VAL:	1.83	MeanVal:	16.865145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gca--accaggaaggaagguguaguuauaguggacagag-gagguugaag-ga
            +++||++++-+++++++++----+++++++++--++---|+++++++---|++
            +++--++++|+++++++++----+++++++++||++----+++++++----++
    REV:    uguuuuggu-cuuccuuccccuccagugucgc--guaaugcuccaacgguacu
                    *********************	9:::29	7--27	>>Contig5709.Lu0910.pre-miRNA:565.miRNA:3079	aggaaggaagguguaguuaua
                *********************	5:::25	4--23	>>Contig5709.Lu0910.pre-miRNA:565.miRNA:3080	-accaggaaggaagguguagu
                  *********************	7:::27	5--25	>>Contig5709.Lu0910.pre-miRNA:565.miRNA:3081	ccaggaaggaagguguaguua
                 *********************	6:::26	4--24	>>Contig5709.Lu0910.pre-miRNA:565.miRNA:3082	accaggaaggaagguguaguu
                      *********************	11:::31	9--29	>>Contig5709.Lu0910.pre-miRNA:565.miRNA:3083	gaaggaagguguaguuauagu
                       *********************	12:::32	10--30	>>Contig5709.Lu0910.pre-miRNA:565.miRNA:3084	aaggaagguguaguuauagug
>>Contig5709.Lu0910.pre-miRNA:565
	agcaaccaggaaggaagguguaguuauaguggacagaggagguugaaggaauauacuuaaaucauggcaaccucguaaugcgcugugaccuccccuuccuucugguuuugug
	.(((((((.(((((((((....(((((((((..((...(((((((...((...........))....)))))))....)))))))))))....)))))))))))))..))).

###########################################################################################################################

>Contig5709.645.0	is_MIRNA
	VAL:	2.26	MeanVal:	6.78965466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaggaagguguaguuauaguggacagag-gagguugaag-ga
            ++++++++++----+++++++++--++---|+++++++---|++
            ++++++++++----+++++++++||++----+++++++----++
    REV:    ucuuccuuccccuccagugucgc--guaaugcuccaacgguacu
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig5709.Lu0910.pre-miRNA:566.miRNA:3085	gaaggaagguguaguuauagu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig5709.Lu0910.pre-miRNA:566.miRNA:3086	aaggaagguguaguuauagug
>>Contig5709.Lu0910.pre-miRNA:566
	aggaaggaagguguaguuauaguggacagaggagguugaaggaauauacuuaaaucauggcaaccucguaaugcgcugugaccuccccuuccuucug
	.((((((((((....(((((((((..((...(((((((...((...........))....)))))))....)))))))))))....)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig5802.47.0	is_MIRNA
	VAL:	2.65	MeanVal:	34.6448275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucuccuucauggcgggcuucuucuccccgcugaucgcaaucagguagcuccucuccucaauccuccucaccuccgccc
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++---++++++-+++----+++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++|||++++++-+++--||+++++++
    REV:    uagaggaaguaccgcccgaagaagaggggcgacuagcguuaguccaucgaggagg---guugggugggcu--agguggg
                                         *********************	30:::50	30--50	>>Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3087	gcugaucgcaaucagguagcu
                                          *********************	31:::51	31--51	>>Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3088	cugaucgcaaucagguagcuc
                                           *********************	32:::52	32--52	>>Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3089	ugaucgcaaucagguagcucc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3090	gaucgcaaucagguagcuccu
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3091	aucgcaaucagguagcuccuc
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3092	cgcugaucgcaaucagguagc
>>Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:567
	aaucuccuucauggcgggcuucuucuccccgcugaucgcaaucagguagcuccucuccucaauccuccucaccuccgccccacucccagcaaccgccgacaucgccggacucacaccgugcaaggauuccaagcaauucgccaaacgagaaaaacaaucccucaaaaaaacucgaauccucccuaaaaaucuacgccccggacagcgcccccgcacuagcaaucaaggccaccauggagaagaccaagcgccgguucgccaacuacgcaaagcagggucugcucuguggcuccgaugggcugccacacuugaucgugagcggcgaccagaagcauuggggggaguucaucacuccagggauccuguuccucuacaucgccggguggaucggguggguugggaggagcuaccugauugcgaucagcggggagaagaagcccgccaugaaggagau
	.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((...((((((.(((....(((((((.((((((.....(((.((....)).))).......((((((.(((((((...((.....)).....(((...........)))..........))))))).............((((..((.((((.((...((....)).(((..((((((...((((.(((((..((((.((((....))))..))...))..))))).))))))))))..))))))))))).(((......)))...)))).......)))).)).))))))..........(((((......))).))........)))))))..))).)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig5802.47.1	is_MIRNA
	VAL:	2.65	MeanVal:	34.6448275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucuccuucauggcgggcuucuucuccccgcugaucgcaaucagguagcuccucuccucaauccuccucaccuccgccc
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++---++++++-+++----+++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++|||++++++-+++--||+++++++
    REV:    uagaggaaguaccgcccgaagaagaggggcgacuagcguuaguccaucgaggagg---guugggugggcu--agguggg
                                         *********************	30:::50	30--50	>>Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:568.miRNA:3093	gcugaucgcaaucagguagcu
                                          *********************	31:::51	31--51	>>Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:568.miRNA:3094	cugaucgcaaucagguagcuc
                                           *********************	32:::52	32--52	>>Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:568.miRNA:3095	ugaucgcaaucagguagcucc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:568.miRNA:3096	gaucgcaaucagguagcuccu
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:568.miRNA:3097	aucgcaaucagguagcuccuc
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:568.miRNA:3098	cgcugaucgcaaucagguagc
>>Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:568
	aaucuccuucauggcgggcuucuucuccccgcugaucgcaaucagguagcuccucuccucaauccuccucaccuccgccccacucccagcaaccgccgacaucgccggacucacaccgugcaaggauuccaagcaauucgccaaacgagaaaaacaaucccucaaaaaaacucgaauccucccuaaaaaucuacgccccggacagcgcccccgcacuagcaaucaaggccaccauggagaagaccaagcgccgguucgccaacuacgcaaagcagggucugcucuguggcuccgaugggcugccacacuugaucgugagcggcgaccagaagcauuggggggaguucaucacuccagggauccuguuccucuacaucgccggguggaucggguggguugggaggagcuaccugauugcgaucagcggggagaagaagcccgccaugaaggagau
	.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((...((((((.(((....(((((((.((((((.....(((.((....)).))).......((((((.(((((((...((.....)).....(((...........)))..........))))))).............((((..((.((((.((...((....)).(((..((((((...((((.(((((..((((.((((....))))..))...))..))))).))))))))))..))))))))))).(((......)))...)))).......)))).)).))))))...........((((......))))..........)))))))..))).)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig5802.47.2	is_MIRNA
	VAL:	2.65	MeanVal:	34.6448275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucuccuucauggcgggcuucuucuccccgcugaucgcaaucagguagcuccucuccucaauccuccucaccuccgccc
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++---++++++-+++----+++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++|||++++++-+++--||+++++++
    REV:    uagaggaaguaccgcccgaagaagaggggcgacuagcguuaguccaucgaggagg---guugggugggcu--agguggg
                                         *********************	30:::50	30--50	>>Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:569.miRNA:3099	gcugaucgcaaucagguagcu
                                          *********************	31:::51	31--51	>>Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:569.miRNA:3100	cugaucgcaaucagguagcuc
                                           *********************	32:::52	32--52	>>Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:569.miRNA:3101	ugaucgcaaucagguagcucc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:569.miRNA:3102	gaucgcaaucagguagcuccu
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:569.miRNA:3103	aucgcaaucagguagcuccuc
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:569.miRNA:3104	cgcugaucgcaaucagguagc
>>Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:569
	aaucuccuucauggcgggcuucuucuccccgcugaucgcaaucagguagcuccucuccucaauccuccucaccuccgccccacucccagcaaccgccgacaucgccggacucacaccgugcaaggauuccaagcaauucgccaaacgagaaaaacaaucccucaaaaaaacucgaauccucccuaaaaaucuacgccccggacagcgcccccgcacuagcaaucaaggccaccauggagaagaccaagcgccgguucgccaacuacgcaaagcagggucugcucuguggcuccgaugggcugccacacuugaucgugagcggcgaccagaagcauuggggggaguucaucacuccagggauccuguuccucuacaucgccggguggaucggguggguugggaggagcuaccugauugcgaucagcggggagaagaagcccgccaugaaggagau
	.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((...((((((.(((....(((((((.((((((..(((..((.....((((((..(((((...((((.(((((((...((.....)).....(((...........)))..........))))))).............(((........))).....)))).(((.(((..((((((...((((.(((((..((((.((((....))))..))...))..))))).))))))))))..)))..))).............)))))))))))......)).)))..))))))..........(((((......))).))........)))))))..))).)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig5829.541.0	is_MIRNA
	VAL:	3.98	MeanVal:	31.9279783333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauccuugaagaacugcucuu--ggaaaucc
            ++---++++++-+++++----||++++++++
            ++--|++++++|+++++------++++++++
    REV:    cuuc-gacuuc-ugacguuuucuccuuuagg
                    *********************	9:::29	9--27	>>Contig5829.Lu0910.pre-miRNA:570.miRNA:3105	aagaacugcucuu--ggaaau
                   *********************	8:::28	8--26	>>Contig5829.Lu0910.pre-miRNA:570.miRNA:3106	gaagaacugcucuu--ggaaa
                  *********************	7:::27	7--25	>>Contig5829.Lu0910.pre-miRNA:570.miRNA:3107	ugaagaacugcucuu--ggaa
                     *********************	10:::30	10--28	>>Contig5829.Lu0910.pre-miRNA:570.miRNA:3108	agaacugcucuu--ggaaauc
                      *********************	11:::31	11--29	>>Contig5829.Lu0910.pre-miRNA:570.miRNA:3109	gaacugcucuu--ggaaaucc
>>Contig5829.Lu0910.pre-miRNA:570
	cgauccuugaagaacugcucuuggaaauccaucgcuucaguacugucucggugcugcaauuggauuuuauccauaaguacucggauuuccucuuuugcagucuucagcuucu
	.((...((((((.(((((....((((((((.......((((((((...))))))))....(((((...))))).........))))))))......)))))))))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig5829.541.1	is_MIRNA
	VAL:	9.22	MeanVal:	83.19781	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauccuugaagaacugcucuu--ggaaaucc
            ++--++-++++-+++++----||++++++++
            ++--++|++++|+++++------++++++++
    REV:    cuucga-cuuc-ugacguuuucuccuuuagg
                    *********************	9:::29	9--27	>>Contig5829.Lu0910.pre-miRNA:571.miRNA:3110	aagaacugcucuu--ggaaau
                   *********************	8:::28	8--26	>>Contig5829.Lu0910.pre-miRNA:571.miRNA:3111	gaagaacugcucuu--ggaaa
                     *********************	10:::30	10--28	>>Contig5829.Lu0910.pre-miRNA:571.miRNA:3112	agaacugcucuu--ggaaauc
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig5829.Lu0910.pre-miRNA:571.miRNA:3113	auccuugaagaacugcucuu-
                      *********************	11:::31	11--29	>>Contig5829.Lu0910.pre-miRNA:571.miRNA:3114	gaacugcucuu--ggaaaucc
                  *********************	7:::27	7--25	>>Contig5829.Lu0910.pre-miRNA:571.miRNA:3115	ugaagaacugcucuu--ggaa
>>Contig5829.Lu0910.pre-miRNA:571
	cgauccuugaagaacugcucuuggaaauccaucgcuucaguacugucucggugcugcaauuggauuuuauccauaaguacucggauuuccucuuuugcagucuucagcuucu
	.((..((.((((.(((((....((((((((.......((((((((...))))))))....(((((...))))).........))))))))......)))))))))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig5886.193.0	is_MIRNA
	VAL:	1.27	MeanVal:	12.280968	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagguggu----gaaauugu--gaggggaagaacagaauggagaccgaaaua---cagc-aac-ccag
            ++++++--||||++------||+++++++++++-++++++++-------+++|||++++|+++|++++
            ++++++------++--------+++++++++++|++++++++------|+++---++++-+++-++++
    REV:    uuccauauauaucuaauccugucuuuccuucuu-ucuuauuuauauug-uauaaagucgcuugugguc
                                      *********************	27:::47	21--41	>>Contig5886.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3116	ggaagaacagaauggagaccg
                                     *********************	26:::46	20--40	>>Contig5886.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3117	gggaagaacagaauggagacc
                                       *********************	28:::48	22--42	>>Contig5886.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3118	gaagaacagaauggagaccga
                                           *********************	32:::52	26--46	>>Contig5886.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3119	aacagaauggagaccgaaaua
                                        *********************	29:::49	23--43	>>Contig5886.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3120	aagaacagaauggagaccgaa
                                         *********************	30:::50	24--44	>>Contig5886.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3121	agaacagaauggagaccgaaa
>>Contig5886.Lu0910.pre-miRNA:572
	gaagguggugaaauugugaggggaagaacagaauggagaccgaaauacagcaacccagcagcaggucagauuccugcugaaacagcauagacaaaaagagagagagaaagaaaggucucuucucuuuuuguggccgaaaagugauaauguggcugcauaucauaugccacuuugcggccaccuguagaaucccuacccccccuccuucuuccugguguucgcugaaauauguuauauuuauucuuucuuccuuucuguccuaaucuauauauaccuua
	.((((((..((......(((((((((((.((((((((.......(((((((((((((((((((((.......)))))))..((((.....(((((((((((.(((((........))))))))))))))))(((((.((((((...((((((.......))))))..)))))).)))))..))))..........................)))).))).))))...)))......)))))))))))))))))))........))......)))))).

###########################################################################################################################

>Contig599.1276.0	is_MIRNA
	VAL:	31.27	MeanVal:	341.850707333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugaaaaaaaaaggccccc-caaaaag-gggccc
            +++++++++++++++++++++|++-----|++++++
            +++++++++++++++++++++-++------++++++
    REV:    aauauuuuuuuuuuuuggggguguguugcgcccggg
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:573.miRNA:3122	aaaaaaaaaggccccc-caaa
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:573.miRNA:3123	ugaaaaaaaaaggccccc-ca
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:573.miRNA:3124	aaaaaaaaggccccc-caaaa
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:573.miRNA:3125	ugugaaaaaaaaaggccccc-
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:573.miRNA:3126	gaaaaaaaaaggccccc-caa
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:573.miRNA:3127	aaaaaaaggccccc-caaaaa
>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:573
	aggaagugaagauguuuuacuuauuucccccggcguuaccccggaaaggggggaaaaacggguuuucccccaaaaaacggggggaaaaaccgcgaaaaaaaaaaaguugugaaaaaaaaaggccccccaaaaaggggcccggaaaacccaaaaaaagagggcccgcguuguguggggguuuuuuuuuuuuauaagggccccccccccccccccuc
	.((((((((...........)))))))).((((.......))))..(((((((.....(((.(((((((((........))))))))).)))..............(((((((((((((((((((((((.....((((((..................))))))......)).)))))))))))))))))))))(((....)))...))))))).

###########################################################################################################################

>Contig599.1276.1	is_MIRNA
	VAL:	270.29	MeanVal:	3069.61614666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugaaaaaaaaaggccccc-caaaaag-gggccc
            +++++++++++++++++++++|++-++--|++++++
            +++++++++++++++++++++-++-++---++++++
    REV:    aauauuuuuuuuuuuuggggguguguugcgcccggg
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:574.miRNA:3128	aaaaaaaaggccccc-caaaa
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:574.miRNA:3129	aaaaaaaaaggccccc-caaa
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:574.miRNA:3130	ugaaaaaaaaaggccccc-ca
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:574.miRNA:3131	aaaaaaaggccccc-caaaaa
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:574.miRNA:3132	ugugaaaaaaaaaggccccc-
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:574.miRNA:3133	gaaaaaaaaaggccccc-caa
>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:574
	aggaagugaagauguuuuacuuauuucccccggcguuaccccggaaaggggggaaaaacggguuuucccccaaaaaacggggggaaaaaccgcgaaaaaaaaaaaguugugaaaaaaaaaggccccccaaaaaggggcccggaaaacccaaaaaaagagggcccgcguuguguggggguuuuuuuuuuuuauaagggccccccccccccccccuc
	.((((((((...........)))))))).((((.......))))..(((((((.....(((.(((((((((........))))))))).)))..............(((((((((((((((((((((((.((..((((((..................))))))...)).)).)))))))))))))))))))))(((....)))...))))))).

###########################################################################################################################

>Contig599.1276.2	is_MIRNA
	VAL:	31.27	MeanVal:	341.850707333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugaaaaaaaaaggccccc-caaaaag-gggccc
            +++++++++++++++++++++|++-----|++++++
            +++++++++++++++++++++-++------++++++
    REV:    aauauuuuuuuuuuuuggggguguguugcgcccggg
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:575.miRNA:3134	aaaaaaaaaggccccc-caaa
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:575.miRNA:3135	ugaaaaaaaaaggccccc-ca
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:575.miRNA:3136	aaaaaaaaggccccc-caaaa
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:575.miRNA:3137	ugugaaaaaaaaaggccccc-
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:575.miRNA:3138	gaaaaaaaaaggccccc-caa
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:575.miRNA:3139	aaaaaaaggccccc-caaaaa
>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:575
	aggaagugaagauguuuuacuuauuucccccggcguuaccccggaaaggggggaaaaacggguuuucccccaaaaaacggggggaaaaaccgcgaaaaaaaaaaaguugugaaaaaaaaaggccccccaaaaaggggcccggaaaacccaaaaaaagagggcccgcguuguguggggguuuuuuuuuuuuauaagggccccccccccccccccuc
	.(((((((.((........))))))))).((((.......))))..(((((((.....(((.(((((((((........))))))))).)))..............(((((((((((((((((((((((.....((((((..................))))))......)).)))))))))))))))))))))(((....)))...))))))).

###########################################################################################################################

>Contig599.1292.0	is_MIRNA
	VAL:	31.27	MeanVal:	341.850707333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugaaaaaaaaaggccccc-caaaaag-gggccc
            +++++++++++++++++++++|++-----|++++++
            +++++++++++++++++++++-++------++++++
    REV:    aauauuuuuuuuuuuuggggguguguugcgcccggg
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:576.miRNA:3140	aaaaaaaaaggccccc-caaa
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:576.miRNA:3141	ugaaaaaaaaaggccccc-ca
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:576.miRNA:3142	aaaaaaaaggccccc-caaaa
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:576.miRNA:3143	ugugaaaaaaaaaggccccc-
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:576.miRNA:3144	gaaaaaaaaaggccccc-caa
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:576.miRNA:3145	aaaaaaaggccccc-caaaaa
>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:576
	uuacuuauuucccccggcguuaccccggaaaggggggaaaaacggguuuucccccaaaaaacggggggaaaaaccgcgaaaaaaaaaaaguugugaaaaaaaaaggccccccaaaaaggggcccggaaaacccaaaaaaagagggcccgcguuguguggggguuuuuuuuuuuuauaagggccccccccccccccccucgugg
	.(((.........((((.......))))..(((((((.....(((.(((((((((........))))))))).)))..............(((((((((((((((((((((((.....((((((..................))))))......)).)))))))))))))))))))))(((....)))...))))))).))).

###########################################################################################################################

>Contig599.1292.1	is_MIRNA
	VAL:	270.29	MeanVal:	3069.61614666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugaaaaaaaaaggccccc-caaaaag-gggccc
            +++++++++++++++++++++|++-++--|++++++
            +++++++++++++++++++++-++-++---++++++
    REV:    aauauuuuuuuuuuuuggggguguguugcgcccggg
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:577.miRNA:3146	aaaaaaaaggccccc-caaaa
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:577.miRNA:3147	aaaaaaaaaggccccc-caaa
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:577.miRNA:3148	ugaaaaaaaaaggccccc-ca
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:577.miRNA:3149	aaaaaaaggccccc-caaaaa
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:577.miRNA:3150	ugugaaaaaaaaaggccccc-
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:577.miRNA:3151	gaaaaaaaaaggccccc-caa
>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:577
	uuacuuauuucccccggcguuaccccggaaaggggggaaaaacggguuuucccccaaaaaacggggggaaaaaccgcgaaaaaaaaaaaguugugaaaaaaaaaggccccccaaaaaggggcccggaaaacccaaaaaaagagggcccgcguuguguggggguuuuuuuuuuuuauaagggccccccccccccccccucgugg
	.(((.........((((.......))))..(((((((.....(((.(((((((((........))))))))).)))..............(((((((((((((((((((((((.((..((((((..................))))))...)).)).)))))))))))))))))))))(((....)))...))))))).))).

###########################################################################################################################

>Contig599.1304.0	is_MIRNA
	VAL:	270.29	MeanVal:	3069.61614666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugaaaaaaaaaggccccc-caaaaag-gggccc
            +++++++++++++++++++++|++-++--|++++++
            +++++++++++++++++++++-++-++---++++++
    REV:    aauauuuuuuuuuuuuggggguguguugcgcccggg
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:578.miRNA:3152	aaaaaaaaggccccc-caaaa
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:578.miRNA:3153	aaaaaaaaaggccccc-caaa
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:578.miRNA:3154	ugaaaaaaaaaggccccc-ca
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:578.miRNA:3155	aaaaaaaggccccc-caaaaa
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:578.miRNA:3156	ugugaaaaaaaaaggccccc-
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:578.miRNA:3157	gaaaaaaaaaggccccc-caa
>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:578
	cccggcguuaccccggaaaggggggaaaaacggguuuucccccaaaaaacggggggaaaaaccgcgaaaaaaaaaaaguugugaaaaaaaaaggccccccaaaaaggggcccggaaaacccaaaaaaagagggcccgcguuguguggggguuuuuuuuuuuuauaagggccccccccccccccccuc
	.((((.......))))..(((((((.....(((.(((((((((........))))))))).)))..............(((((((((((((((((((((((.((..((((((..................))))))...)).)).)))))))))))))))))))))(((....)))...))))))).

###########################################################################################################################

>Contig599.1304.1	is_MIRNA
	VAL:	31.27	MeanVal:	341.850707333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugaaaaaaaaaggccccc-caaaaag-gggccc
            +++++++++++++++++++++|++-----|++++++
            +++++++++++++++++++++-++------++++++
    REV:    aauauuuuuuuuuuuuggggguguguugcgcccggg
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:579.miRNA:3158	aaaaaaaaaggccccc-caaa
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:579.miRNA:3159	ugaaaaaaaaaggccccc-ca
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:579.miRNA:3160	aaaaaaaaggccccc-caaaa
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:579.miRNA:3161	ugugaaaaaaaaaggccccc-
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:579.miRNA:3162	gaaaaaaaaaggccccc-caa
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:579.miRNA:3163	aaaaaaaggccccc-caaaaa
>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:579
	cccggcguuaccccggaaaggggggaaaaacggguuuucccccaaaaaacggggggaaaaaccgcgaaaaaaaaaaaguugugaaaaaaaaaggccccccaaaaaggggcccggaaaacccaaaaaaagagggcccgcguuguguggggguuuuuuuuuuuuauaagggccccccccccccccccuc
	.((((.......))))..(((((((.....(((.(((((((((........))))))))).)))..............(((((((((((((((((((((((.....((((((..................))))))......)).)))))))))))))))))))))(((....)))...))))))).

###########################################################################################################################

>Contig599.1313.0	is_MIRNA
	VAL:	270.29	MeanVal:	3069.61614666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugaaaaaaaaaggccccc-caaaaag-gggccc
            +++++++++++++++++++++|++-++--|++++++
            +++++++++++++++++++++-++-++---++++++
    REV:    aauauuuuuuuuuuuuggggguguguugcgcccggg
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3164	aaaaaaaaggccccc-caaaa
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3165	aaaaaaaaaggccccc-caaa
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3166	ugaaaaaaaaaggccccc-ca
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3167	aaaaaaaggccccc-caaaaa
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3168	ugugaaaaaaaaaggccccc-
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:580.miRNA:3169	gaaaaaaaaaggccccc-caa
>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:580
	accccggaaaggggggaaaaacggguuuucccccaaaaaacggggggaaaaaccgcgaaaaaaaaaaaguugugaaaaaaaaaggccccccaaaaaggggcccggaaaacccaaaaaaagagggcccgcguuguguggggguuuuuuuuuuuuauaagggccccccccccccccccucgugg
	.((.((...(((((((.....(((.(((((((((........))))))))).)))..............(((((((((((((((((((((((.((..((((((..................))))))...)).)).)))))))))))))))))))))(((....)))...))))))))).))

###########################################################################################################################

>Contig599.1313.1	is_MIRNA
	VAL:	31.27	MeanVal:	341.850707333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugaaaaaaaaaggccccc-caaaaag-gggccc
            +++++++++++++++++++++|++-----|++++++
            +++++++++++++++++++++-++------++++++
    REV:    aauauuuuuuuuuuuuggggguguguugcgcccggg
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:581.miRNA:3170	aaaaaaaaaggccccc-caaa
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:581.miRNA:3171	ugaaaaaaaaaggccccc-ca
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:581.miRNA:3172	aaaaaaaaggccccc-caaaa
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:581.miRNA:3173	ugugaaaaaaaaaggccccc-
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:581.miRNA:3174	gaaaaaaaaaggccccc-caa
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:581.miRNA:3175	aaaaaaaggccccc-caaaaa
>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:581
	accccggaaaggggggaaaaacggguuuucccccaaaaaacggggggaaaaaccgcgaaaaaaaaaaaguugugaaaaaaaaaggccccccaaaaaggggcccggaaaacccaaaaaaagagggcccgcguuguguggggguuuuuuuuuuuuauaagggccccccccccccccccucgugg
	.((.((...(((((((.....(((.(((((((((........))))))))).)))..............(((((((((((((((((((((((.....((((((..................))))))......)).)))))))))))))))))))))(((....)))...))))))))).))

###########################################################################################################################

>Contig599.1321.0	is_MIRNA
	VAL:	31.27	MeanVal:	341.850707333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugaaaaaaaaaggccccc-caaaaag-gggccc
            +++++++++++++++++++++|++-----|++++++
            +++++++++++++++++++++-++------++++++
    REV:    aauauuuuuuuuuuuuggggguguguugcgcccggg
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:582.miRNA:3176	aaaaaaaaaggccccc-caaa
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:582.miRNA:3177	ugaaaaaaaaaggccccc-ca
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:582.miRNA:3178	aaaaaaaaggccccc-caaaa
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:582.miRNA:3179	ugugaaaaaaaaaggccccc-
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:582.miRNA:3180	gaaaaaaaaaggccccc-caa
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:582.miRNA:3181	aaaaaaaggccccc-caaaaa
>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:582
	aaggggggaaaaacggguuuucccccaaaaaacggggggaaaaaccgcgaaaaaaaaaaaguugugaaaaaaaaaggccccccaaaaaggggcccggaaaacccaaaaaaagagggcccgcguuguguggggguuuuuuuuuuuuauaagggccccccccccccccccuc
	.(((((((.....(((.(((((((((........))))))))).)))..............(((((((((((((((((((((((.....((((((..................))))))......)).)))))))))))))))))))))(((....)))...))))))).

###########################################################################################################################

>Contig599.1321.1	is_MIRNA
	VAL:	270.29	MeanVal:	3069.61614666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugaaaaaaaaaggccccc-caaaaag-gggccc
            +++++++++++++++++++++|++-++--|++++++
            +++++++++++++++++++++-++-++---++++++
    REV:    aauauuuuuuuuuuuuggggguguguugcgcccggg
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:583.miRNA:3182	aaaaaaaaggccccc-caaaa
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:583.miRNA:3183	aaaaaaaaaggccccc-caaa
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:583.miRNA:3184	ugaaaaaaaaaggccccc-ca
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:583.miRNA:3185	aaaaaaaggccccc-caaaaa
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:583.miRNA:3186	ugugaaaaaaaaaggccccc-
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:583.miRNA:3187	gaaaaaaaaaggccccc-caa
>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:583
	aaggggggaaaaacggguuuucccccaaaaaacggggggaaaaaccgcgaaaaaaaaaaaguugugaaaaaaaaaggccccccaaaaaggggcccggaaaacccaaaaaaagagggcccgcguuguguggggguuuuuuuuuuuuauaagggccccccccccccccccuc
	.(((((((.....(((.(((((((((........))))))))).)))..............(((((((((((((((((((((((.((..((((((..................))))))...)).)).)))))))))))))))))))))(((....)))...))))))).

###########################################################################################################################

>Contig599.1337.0	is_MIRNA
	VAL:	270.29	MeanVal:	3069.61614666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugaaaaaaaaaggccccc-caaaaag-gggccc
            +++++++++++++++++++++|++-++--|++++++
            +++++++++++++++++++++-++-++---++++++
    REV:    aauauuuuuuuuuuuuggggguguguugcgcccggg
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:584.miRNA:3188	aaaaaaaaggccccc-caaaa
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:584.miRNA:3189	aaaaaaaaaggccccc-caaa
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:584.miRNA:3190	ugaaaaaaaaaggccccc-ca
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:584.miRNA:3191	aaaaaaaggccccc-caaaaa
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:584.miRNA:3192	ugugaaaaaaaaaggccccc-
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:584.miRNA:3193	gaaaaaaaaaggccccc-caa
>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:584
	guuuucccccaaaaaacggggggaaaaaccgcgaaaaaaaaaaaguugugaaaaaaaaaggccccccaaaaaggggcccggaaaacccaaaaaaagagggcccgcguuguguggggguuuuuuuuuuuuauaagggccccccccccccccccucgugg
	.(((((((((........))))))))).((((((...........(((((((((((((((((((((((.((..((((((..................))))))...)).)).)))))))))))))))))))))(((......))).......))))))

###########################################################################################################################

>Contig599.1337.1	is_MIRNA
	VAL:	31.27	MeanVal:	341.850707333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugaaaaaaaaaggccccc-caaaaag-gggccc
            +++++++++++++++++++++|++-----|++++++
            +++++++++++++++++++++-++------++++++
    REV:    aauauuuuuuuuuuuuggggguguguugcgcccggg
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:585.miRNA:3194	aaaaaaaaaggccccc-caaa
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:585.miRNA:3195	ugaaaaaaaaaggccccc-ca
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:585.miRNA:3196	aaaaaaaaggccccc-caaaa
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:585.miRNA:3197	ugugaaaaaaaaaggccccc-
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:585.miRNA:3198	gaaaaaaaaaggccccc-caa
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:585.miRNA:3199	aaaaaaaggccccc-caaaaa
>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:585
	guuuucccccaaaaaacggggggaaaaaccgcgaaaaaaaaaaaguugugaaaaaaaaaggccccccaaaaaggggcccggaaaacccaaaaaaagagggcccgcguuguguggggguuuuuuuuuuuuauaagggccccccccccccccccucgugg
	.(((((((((........))))))))).((((((...........(((((((((((((((((((((((.....((((((..................))))))......)).)))))))))))))))))))))(((......))).......))))))

###########################################################################################################################

>Contig599.1351.0	is_MIRNA
	VAL:	31.27	MeanVal:	341.850707333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugaaaaaaaaaggccccc-caaaaag-gggccc
            +++++++++++++++++++++|++-----|++++++
            +++++++++++++++++++++-++------++++++
    REV:    aauauuuuuuuuuuuuggggguguguugcgcccggg
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:586.miRNA:3200	aaaaaaaaaggccccc-caaa
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:586.miRNA:3201	ugaaaaaaaaaggccccc-ca
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:586.miRNA:3202	aaaaaaaaggccccc-caaaa
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:586.miRNA:3203	ugugaaaaaaaaaggccccc-
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:586.miRNA:3204	gaaaaaaaaaggccccc-caa
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:586.miRNA:3205	aaaaaaaggccccc-caaaaa
>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:586
	aacggggggaaaaaccgcgaaaaaaaaaaaguugugaaaaaaaaaggccccccaaaaaggggcccggaaaacccaaaaaaagagggcccgcguuguguggggguuuuuuuuuuuuauaagggccccccccccccccccucgug
	.((((((((......................(((((((((((((((((((((((.....((((((..................))))))......)).)))))))))))))))))))))(((......)))...)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig599.1351.1	is_MIRNA
	VAL:	270.29	MeanVal:	3069.61614666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugaaaaaaaaaggccccc-caaaaag-gggccc
            +++++++++++++++++++++|++-++--|++++++
            +++++++++++++++++++++-++-++---++++++
    REV:    aauauuuuuuuuuuuuggggguguguugcgcccggg
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:587.miRNA:3206	aaaaaaaaggccccc-caaaa
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:587.miRNA:3207	aaaaaaaaaggccccc-caaa
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:587.miRNA:3208	ugaaaaaaaaaggccccc-ca
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:587.miRNA:3209	aaaaaaaggccccc-caaaaa
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:587.miRNA:3210	ugugaaaaaaaaaggccccc-
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:587.miRNA:3211	gaaaaaaaaaggccccc-caa
>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:587
	aacggggggaaaaaccgcgaaaaaaaaaaaguugugaaaaaaaaaggccccccaaaaaggggcccggaaaacccaaaaaaagagggcccgcguuguguggggguuuuuuuuuuuuauaagggccccccccccccccccucgug
	.((((((((......................(((((((((((((((((((((((.((..((((((..................))))))...)).)).)))))))))))))))))))))(((......)))...)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig599.1381.0	is_MIRNA
	VAL:	270.29	MeanVal:	3069.61614666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugaaaaaaaaaggccccc-caaaaag-gggccc
            +++++++++++++++++++++|++-++--|++++++
            +++++++++++++++++++++-++-++---++++++
    REV:    aauauuuuuuuuuuuuggggguguguugcgcccggg
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:588.miRNA:3212	aaaaaaaaggccccc-caaaa
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:588.miRNA:3213	aaaaaaaaaggccccc-caaa
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:588.miRNA:3214	ugaaaaaaaaaggccccc-ca
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:588.miRNA:3215	aaaaaaaggccccc-caaaaa
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:588.miRNA:3216	ugugaaaaaaaaaggccccc-
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:588.miRNA:3217	gaaaaaaaaaggccccc-caa
>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:588
	guugugaaaaaaaaaggccccccaaaaaggggcccggaaaacccaaaaaaagagggcccgcguuguguggggguuuuuuuuuuuuauaagggcccccccccc
	.(((((((((((((((((((((((.((..((((((..................))))))...)).)).)))))))))))))))))))))(((......))).

###########################################################################################################################

>Contig599.1381.1	is_MIRNA
	VAL:	31.27	MeanVal:	341.850707333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugaaaaaaaaaggccccc-caaaaag-gggccc
            +++++++++++++++++++++|++-----|++++++
            +++++++++++++++++++++-++------++++++
    REV:    aauauuuuuuuuuuuuggggguguguugcgcccggg
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:589.miRNA:3218	aaaaaaaaaggccccc-caaa
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:589.miRNA:3219	ugaaaaaaaaaggccccc-ca
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:589.miRNA:3220	aaaaaaaaggccccc-caaaa
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:589.miRNA:3221	ugugaaaaaaaaaggccccc-
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:589.miRNA:3222	gaaaaaaaaaggccccc-caa
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:589.miRNA:3223	aaaaaaaggccccc-caaaaa
>>Contig599.Lu0910.pre-miRNA:589
	guugugaaaaaaaaaggccccccaaaaaggggcccggaaaacccaaaaaaagagggcccgcguuguguggggguuuuuuuuuuuuauaagggcccccccccc
	.(((((((((((((((((((((((.....((((((..................))))))......)).)))))))))))))))))))))(((......))).

###########################################################################################################################

>Contig6116.398.0	is_MIRNA
	VAL:	11.07	MeanVal:	107.679964	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuuguuucca--guaucaguaucaga--acug
            ++-++++--+++||+++++++++++++-||++++
            ++-++++--+++--+++++++++++++---++++
    REV:    cucaacacugguuuuauaguuauagucacgugac
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig6116.Lu0910.pre-miRNA:590.miRNA:3224	uuguuucca--guaucaguau
                 *********************	6:::26	6--24	>>Contig6116.Lu0910.pre-miRNA:590.miRNA:3225	guuucca--guaucaguauca
                  *********************	7:::27	7--25	>>Contig6116.Lu0910.pre-miRNA:590.miRNA:3226	uuucca--guaucaguaucag
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig6116.Lu0910.pre-miRNA:590.miRNA:3227	uguuucca--guaucaguauc
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig6116.Lu0910.pre-miRNA:590.miRNA:3228	auuuguuucca--guaucagu
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig6116.Lu0910.pre-miRNA:590.miRNA:3229	uuuguuucca--guaucagua
>>Contig6116.Lu0910.pre-miRNA:590
	ucuuagugaucgauuuguuuccaguaucaguaucagaacugacuggcagugcacugauauugauauuuuggucacaacucugagaagcuucaacaguaggu
	.((((.((...((.((((..((((((((((((((((.((((.....))))...)))))))))))))..)))..)))).)).(((....)))..)).)))).

###########################################################################################################################

>Contig6116.411.0	is_MIRNA
	VAL:	6.04	MeanVal:	37.720176	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuguuucca--guaucaguaucaga--acug
            ++++--+++||+++++++++++++-||++++
            ++++--+++--+++++++++++++---++++
    REV:    aacacugguuuuauaguuauagucacgugac
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig6116.Lu0910.pre-miRNA:591.miRNA:3230	guuucca--guaucaguauca
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig6116.Lu0910.pre-miRNA:591.miRNA:3231	uuucca--guaucaguaucag
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig6116.Lu0910.pre-miRNA:591.miRNA:3232	uguuucca--guaucaguauc
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig6116.Lu0910.pre-miRNA:591.miRNA:3233	uucca--guaucaguaucaga
>>Contig6116.Lu0910.pre-miRNA:591
	uuuguuuccaguaucaguaucagaacugacuggcagugcacugauauugauauuuuggucacaacucugagaagcuucaa
	.((((..((((((((((((((((.((((.....))))...)))))))))))))..)))..))))...((((....)))).

###########################################################################################################################

>Contig6196.665.0	is_MIRNA
	VAL:	5.37	MeanVal:	50.984043	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacgaggagaggcaggggagauacagaguagagcaau--gu
            ++++++++++++-+++--+++-----++-+++++++-||++
            ++++++++++++-+++-|+++---||++-+++++++---++
    REV:    cugcuccuuuuccuuca-ucuuca--ucuucuuguuccuca
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig6196.Lu0910.pre-miRNA:592.miRNA:3234	gggagauacagaguagagcaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig6196.Lu0910.pre-miRNA:592.miRNA:3235	ggagauacagaguagagcaau
                              *********************	19:::39	19--37	>>Contig6196.Lu0910.pre-miRNA:592.miRNA:3236	agauacagaguagagcaau--
                                *********************	21:::41	21--39	>>Contig6196.Lu0910.pre-miRNA:592.miRNA:3237	auacagaguagagcaau--gu
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig6196.Lu0910.pre-miRNA:592.miRNA:3238	gaggagaggcaggggagauac
                             *********************	18:::38	18--37	>>Contig6196.Lu0910.pre-miRNA:592.miRNA:3239	gagauacagaguagagcaau-
>>Contig6196.Lu0910.pre-miRNA:592
	gacgaggagaggcaggggagauacagaguagagcaaugucucuuccacuccuuguucuucuacuucuacuuccuuuuccucguca
	((((((((((((.(((..(((.....((.(((((((.((.......))...))))))).))...))).))).)))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig6197.362.0	is_MIRNA
	VAL:	5.66	MeanVal:	51.0167116666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcu-uggguua
            +++++++----+++++++++-+++++++++--++++++++-+++-++|+++++++
            +++++++||||+++++++++-+++++++++||++++++++-+++-++-+++++++
    REV:    agguguu----ucccuuucucacuucgacg--gucguacuagauggaaacccgau
                                             *********************	34:::54	34--53	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:593.miRNA:3240	agcaugaccuagcu-uggguu
                                              *********************	35:::55	35--54	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:593.miRNA:3241	gcaugaccuagcu-uggguua
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:593.miRNA:3242	acaaaaguggggaaagaauga
                                            *********************	33:::53	33--52	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:593.miRNA:3243	cagcaugaccuagcu-ugggu
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:593.miRNA:3244	acagcaugaccuagcu-uggg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:593.miRNA:3245	cacaaaaguggggaaagaaug
>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:593
	acuguccaaaucuucuucuccuuacagaaaccauuuuuaucagaaaacaacauaaacaaucagcaauaaaagcaaugaaaugauaauuacuuacacaguaauauguuacacaugaaugcuuaaaaguaaaauaauaaaauccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcuuggguuaaccgcuacaaaauuaacuagcccaaagguagaucaugcuggcagcuucacucuuucccuuuguggacuugaacguugaauauaacauuuccuucuucuucuucuucagaauaaugaag
	.(((...........((((......))))...........)))................(((((.....((((((((...(((((((((((.....)))))).)))))..)))...)))))..................(((((((....(((((((((.(((((((((..((((((((.(((.(((((((((.................))))))).)).))).))))))))))))))))).)))))))))))))))).......)))))........................(((((......)))))

###########################################################################################################################

>Contig6197.362.1	is_MIRNA
	VAL:	5.66	MeanVal:	51.0167116666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcu-uggguua
            +++++++----+++++++++-+++++++++--++++++++-+++-++|+++++++
            +++++++||||+++++++++-+++++++++||++++++++-+++-++-+++++++
    REV:    agguguu----ucccuuucucacuucgacg--gucguacuagauggaaacccgau
                                             *********************	34:::54	34--53	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:594.miRNA:3246	agcaugaccuagcu-uggguu
                                              *********************	35:::55	35--54	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:594.miRNA:3247	gcaugaccuagcu-uggguua
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:594.miRNA:3248	acaaaaguggggaaagaauga
                                            *********************	33:::53	33--52	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:594.miRNA:3249	cagcaugaccuagcu-ugggu
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:594.miRNA:3250	acagcaugaccuagcu-uggg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:594.miRNA:3251	cacaaaaguggggaaagaaug
>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:594
	acuguccaaaucuucuucuccuuacagaaaccauuuuuaucagaaaacaacauaaacaaucagcaauaaaagcaaugaaaugauaauuacuuacacaguaauauguuacacaugaaugcuuaaaaguaaaauaauaaaauccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcuuggguuaaccgcuacaaaauuaacuagcccaaagguagaucaugcuggcagcuucacucuuucccuuuguggacuugaacguugaauauaacauuuccuucuucuucuucuucagaauaaugaag
	.(((...(((.....((((......)))).....)))...)))................(((((.....((((((((...(((((((((((.....)))))).)))))..)))...)))))..................(((((((....(((((((((.(((((((((..((((((((.(((.(((((((((.................))))))).)).))).))))))))))))))))).)))))))))))))))).......)))))........................(((((......)))))

###########################################################################################################################

>Contig6197.376.0	is_MIRNA
	VAL:	5.66	MeanVal:	51.0167116666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcu-uggguua
            +++++++----+++++++++-+++++++++--++++++++-+++-++|+++++++
            +++++++||||+++++++++-+++++++++||++++++++-+++-++-+++++++
    REV:    agguguu----ucccuuucucacuucgacg--gucguacuagauggaaacccgau
                                             *********************	34:::54	34--53	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:595.miRNA:3252	agcaugaccuagcu-uggguu
                                              *********************	35:::55	35--54	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:595.miRNA:3253	gcaugaccuagcu-uggguua
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:595.miRNA:3254	acaaaaguggggaaagaauga
                                            *********************	33:::53	33--52	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:595.miRNA:3255	cagcaugaccuagcu-ugggu
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:595.miRNA:3256	acagcaugaccuagcu-uggg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:595.miRNA:3257	cacaaaaguggggaaagaaug
>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:595
	cuucuccuuacagaaaccauuuuuaucagaaaacaacauaaacaaucagcaauaaaagcaaugaaaugauaauuacuuacacaguaauauguuacacaugaaugcuuaaaaguaaaauaauaaaauccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcuuggguuaaccgcuacaaaauuaacuagcccaaagguagaucaugcuggcagcuucacucuuucccuuuguggacuugaacguugaauauaacauuuccuucuucuucuucuucagaauaaugaag
	.((((......))))..............................(((((.....((((((((...(((((((((((.....)))))).)))))..)))...)))))..................(((((((....(((((((((.(((((((((..((((((((.(((.(((((((((.................))))))).)).))).))))))))))))))))).)))))))))))))))).......)))))........................(((((......)))))

###########################################################################################################################

>Contig6197.386.0	is_MIRNA
	VAL:	5.66	MeanVal:	51.0167116666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcu-uggguua
            +++++++----+++++++++-+++++++++--++++++++-+++-++|+++++++
            +++++++||||+++++++++-+++++++++||++++++++-+++-++-+++++++
    REV:    agguguu----ucccuuucucacuucgacg--gucguacuagauggaaacccgau
                                             *********************	34:::54	34--53	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:596.miRNA:3258	agcaugaccuagcu-uggguu
                                              *********************	35:::55	35--54	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:596.miRNA:3259	gcaugaccuagcu-uggguua
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:596.miRNA:3260	acaaaaguggggaaagaauga
                                            *********************	33:::53	33--52	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:596.miRNA:3261	cagcaugaccuagcu-ugggu
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:596.miRNA:3262	acagcaugaccuagcu-uggg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:596.miRNA:3263	cacaaaaguggggaaagaaug
>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:596
	cagaaaccauuuuuaucagaaaacaacauaaacaaucagcaauaaaagcaaugaaaugauaauuacuuacacaguaauauguuacacaugaaugcuuaaaaguaaaauaauaaaauccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcuuggguuaaccgcuacaaaauuaacuagcccaaagguagaucaugcuggcagcuucacucuuucccuuuguggacuugaacguugaauauaacauuuccuucuucuucuucuucagaauaaugaag
	.((((....(((((....)))))............(((((.....((((((((...(((((((((((.....)))))).)))))..)))...)))))..................(((((((....(((((((((.(((((((((..((((((((.(((.(((((((((.................))))))).)).))).))))))))))))))))).)))))))))))))))).......))))).............)))).......(((((......)))))

###########################################################################################################################

>Contig6197.420.0	is_MIRNA
	VAL:	5.66	MeanVal:	51.0167116666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcu-uggguua
            +++++++----+++++++++-+++++++++--++++++++-+++-++|+++++++
            +++++++||||+++++++++-+++++++++||++++++++-+++-++-+++++++
    REV:    agguguu----ucccuuucucacuucgacg--gucguacuagauggaaacccgau
                                             *********************	34:::54	34--53	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:597.miRNA:3264	agcaugaccuagcu-uggguu
                                              *********************	35:::55	35--54	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:597.miRNA:3265	gcaugaccuagcu-uggguua
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:597.miRNA:3266	acaaaaguggggaaagaauga
                                            *********************	33:::53	33--52	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:597.miRNA:3267	cagcaugaccuagcu-ugggu
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:597.miRNA:3268	acagcaugaccuagcu-uggg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:597.miRNA:3269	cacaaaaguggggaaagaaug
>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:597
	aucagcaauaaaagcaaugaaaugauaauuacuuacacaguaauauguuacacaugaaugcuuaaaaguaaaauaauaaaauccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcuuggguuaaccgcuacaaaauuaacuagcccaaagguagaucaugcuggcagcuucacucuuucccuuuguggacuugaacguugaauauaacauuuccuucuucuucuucuucagaauaaugaag
	.(((((.....((((((((...(((((((((((.....)))))).)))))..)))...)))))..................(((((((....(((((((((.(((((((((..((((((((.(((.(((((((((.................))))))).)).))).))))))))))))))))).)))))))))))))))).......)))))........................(((((......)))))

###########################################################################################################################

>Contig6197.430.0	is_MIRNA
	VAL:	5.66	MeanVal:	51.0167116666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcu-uggguua
            +++++++----+++++++++-+++++++++--++++++++-+++-++|+++++++
            +++++++||||+++++++++-+++++++++||++++++++-+++-++-+++++++
    REV:    agguguu----ucccuuucucacuucgacg--gucguacuagauggaaacccgau
                                             *********************	34:::54	34--53	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:598.miRNA:3270	agcaugaccuagcu-uggguu
                                              *********************	35:::55	35--54	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:598.miRNA:3271	gcaugaccuagcu-uggguua
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:598.miRNA:3272	acaaaaguggggaaagaauga
                                            *********************	33:::53	33--52	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:598.miRNA:3273	cagcaugaccuagcu-ugggu
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:598.miRNA:3274	acagcaugaccuagcu-uggg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:598.miRNA:3275	cacaaaaguggggaaagaaug
>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:598
	aaagcaaugaaaugauaauuacuuacacaguaauauguuacacaugaaugcuuaaaaguaaaauaauaaaauccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcuuggguuaaccgcuacaaaauuaacuagcccaaagguagaucaugcuggcagcuucacucuuucccuuuguggacuugaacguugaauauaacauuuccuucuucuucuucuucagaauaaugaag
	.(((.((.((((((....((((((....((((.((((.....))))..))))...))))))..........(((((((....(((((((((.(((((((((..((((((((.(((.(((((((((.................))))))).)).))).))))))))))))))))).))))))))))))))))..................)))))).)))))......(((((......)))))

###########################################################################################################################

>Contig6197.438.0	is_MIRNA
	VAL:	5.66	MeanVal:	51.0167116666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcu-uggguua
            +++++++----+++++++++-+++++++++--++++++++-+++-++|+++++++
            +++++++||||+++++++++-+++++++++||++++++++-+++-++-+++++++
    REV:    agguguu----ucccuuucucacuucgacg--gucguacuagauggaaacccgau
                                             *********************	34:::54	34--53	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:599.miRNA:3276	agcaugaccuagcu-uggguu
                                              *********************	35:::55	35--54	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:599.miRNA:3277	gcaugaccuagcu-uggguua
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:599.miRNA:3278	acaaaaguggggaaagaauga
                                            *********************	33:::53	33--52	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:599.miRNA:3279	cagcaugaccuagcu-ugggu
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:599.miRNA:3280	acagcaugaccuagcu-uggg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:599.miRNA:3281	cacaaaaguggggaaagaaug
>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:599
	gaaaugauaauuacuuacacaguaauauguuacacaugaaugcuuaaaaguaaaauaauaaaauccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcuuggguuaaccgcuacaaaauuaacuagcccaaagguagaucaugcuggcagcuucacucuuucccuuuguggacuugaacguugaauauaacauuuccuucuucuucuucuucagaauaaugaag
	((((((....((((((....((((.((((.....))))..))))...))))))..........(((((((....(((((((((.(((((((((..((((((((.(((.(((((((((.................))))))).)).))).))))))))))))))))).))))))))))))))))..................))))))............(((((......)))))

###########################################################################################################################

>Contig6197.447.0	is_MIRNA
	VAL:	5.66	MeanVal:	51.0167116666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcu-uggguua
            +++++++----+++++++++-+++++++++--++++++++-+++-++|+++++++
            +++++++||||+++++++++-+++++++++||++++++++-+++-++-+++++++
    REV:    agguguu----ucccuuucucacuucgacg--gucguacuagauggaaacccgau
                                             *********************	34:::54	34--53	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:600.miRNA:3282	agcaugaccuagcu-uggguu
                                              *********************	35:::55	35--54	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:600.miRNA:3283	gcaugaccuagcu-uggguua
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:600.miRNA:3284	acaaaaguggggaaagaauga
                                            *********************	33:::53	33--52	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:600.miRNA:3285	cagcaugaccuagcu-ugggu
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:600.miRNA:3286	acagcaugaccuagcu-uggg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:600.miRNA:3287	cacaaaaguggggaaagaaug
>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:600
	auuacuuacacaguaauauguuacacaugaaugcuuaaaaguaaaauaauaaaauccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcuuggguuaaccgcuacaaaauuaacuagcccaaagguagaucaugcuggcagcuucacucuuucccuuuguggacuugaacguugaauauaacauuuccuucuucuucuucuucagaauaaugaag
	.((((((....((((.((((.....))))..))))...))))))..........(((((((....(((((((((.(((((((((..((((((((.(((.(((((((((.................))))))).)).))).))))))))))))))))).))))))))))))))))...(((....(((........)))....))).....(((((......)))))

###########################################################################################################################

>Contig6197.447.1	is_MIRNA
	VAL:	5.66	MeanVal:	51.0167116666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcu-uggguua
            +++++++----+++++++++-+++++++++--++++++++-+++-++|+++++++
            +++++++||||+++++++++-+++++++++||++++++++-+++-++-+++++++
    REV:    agguguu----ucccuuucucacuucgacg--gucguacuagauggaaacccgau
                                             *********************	34:::54	34--53	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:601.miRNA:3288	agcaugaccuagcu-uggguu
                                              *********************	35:::55	35--54	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:601.miRNA:3289	gcaugaccuagcu-uggguua
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:601.miRNA:3290	acaaaaguggggaaagaauga
                                            *********************	33:::53	33--52	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:601.miRNA:3291	cagcaugaccuagcu-ugggu
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:601.miRNA:3292	acagcaugaccuagcu-uggg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:601.miRNA:3293	cacaaaaguggggaaagaaug
>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:601
	auuacuuacacaguaauauguuacacaugaaugcuuaaaaguaaaauaauaaaauccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcuuggguuaaccgcuacaaaauuaacuagcccaaagguagaucaugcuggcagcuucacucuuucccuuuguggacuugaacguugaauauaacauuuccuucuucuucuucuucagaauaaugaag
	.((((((....((((.((((.....))))..))))...))))))..........(((((((....(((((((((.(((((((((..((((((((.(((.(((((((((.................))))))).)).))).))))))))))))))))).)))))))))))))))).......((((....)))).................(((((......)))))

###########################################################################################################################

>Contig6197.462.0	is_MIRNA
	VAL:	5.66	MeanVal:	51.0167116666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcu-uggguua
            +++++++----+++++++++-+++++++++--++++++++-+++-++|+++++++
            +++++++||||+++++++++-+++++++++||++++++++-+++-++-+++++++
    REV:    agguguu----ucccuuucucacuucgacg--gucguacuagauggaaacccgau
                                             *********************	34:::54	34--53	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:602.miRNA:3294	agcaugaccuagcu-uggguu
                                              *********************	35:::55	35--54	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:602.miRNA:3295	gcaugaccuagcu-uggguua
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:602.miRNA:3296	acaaaaguggggaaagaauga
                                            *********************	33:::53	33--52	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:602.miRNA:3297	cagcaugaccuagcu-ugggu
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:602.miRNA:3298	acagcaugaccuagcu-uggg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:602.miRNA:3299	cacaaaaguggggaaagaaug
>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:602
	auauguuacacaugaaugcuuaaaaguaaaauaauaaaauccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcuuggguuaaccgcuacaaaauuaacuagcccaaagguagaucaugcuggcagcuucacucuuucccuuuguggacuugaacguugaauauaacauuuccuucuucuucuucuucagaauaaugaag
	.((((((.((.(((..((((....))))...........(((((((....(((((((((.(((((((((..((((((((.(((.(((((((((.................))))))).)).))).))))))))))))))))).))))))))))))))))......)))))))))))...................(((((......)))))

###########################################################################################################################

>Contig6197.477.0	is_MIRNA
	VAL:	5.66	MeanVal:	51.0167116666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcu-uggguua
            +++++++----+++++++++-+++++++++--++++++++-+++-++|+++++++
            +++++++||||+++++++++-+++++++++||++++++++-+++-++-+++++++
    REV:    agguguu----ucccuuucucacuucgacg--gucguacuagauggaaacccgau
                                             *********************	34:::54	34--53	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:603.miRNA:3300	agcaugaccuagcu-uggguu
                                              *********************	35:::55	35--54	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:603.miRNA:3301	gcaugaccuagcu-uggguua
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:603.miRNA:3302	acaaaaguggggaaagaauga
                                            *********************	33:::53	33--52	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:603.miRNA:3303	cagcaugaccuagcu-ugggu
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:603.miRNA:3304	acagcaugaccuagcu-uggg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:603.miRNA:3305	cacaaaaguggggaaagaaug
>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:603
	augcuuaaaaguaaaauaauaaaauccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcuuggguuaaccgcuacaaaauuaacuagcccaaagguagaucaugcuggcagcuucacucuuucccuuuguggacuugaacguugaauauaacauuuccuucuucuucuucuucagaauaaugaag
	.((((....))))...........(((((((....(((((((((.(((((((((..((((((((.(((.(((((((((.................))))))).)).))).))))))))))))))))).)))))))))))))))).......((((....)))).................(((((......)))))

###########################################################################################################################

>Contig6197.477.1	is_MIRNA
	VAL:	5.66	MeanVal:	51.0167116666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcu-uggguua
            +++++++----+++++++++-+++++++++--++++++++-+++-++|+++++++
            +++++++||||+++++++++-+++++++++||++++++++-+++-++-+++++++
    REV:    agguguu----ucccuuucucacuucgacg--gucguacuagauggaaacccgau
                                             *********************	34:::54	34--53	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:604.miRNA:3306	agcaugaccuagcu-uggguu
                                              *********************	35:::55	35--54	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:604.miRNA:3307	gcaugaccuagcu-uggguua
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:604.miRNA:3308	acaaaaguggggaaagaauga
                                            *********************	33:::53	33--52	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:604.miRNA:3309	cagcaugaccuagcu-ugggu
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:604.miRNA:3310	acagcaugaccuagcu-uggg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:604.miRNA:3311	cacaaaaguggggaaagaaug
>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:604
	augcuuaaaaguaaaauaauaaaauccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcuuggguuaaccgcuacaaaauuaacuagcccaaagguagaucaugcuggcagcuucacucuuucccuuuguggacuugaacguugaauauaacauuuccuucuucuucuucuucagaauaaugaag
	.((((....))))...........(((((((....(((((((((.(((((((((..((((((((.(((.(((((((((.................))))))).)).))).))))))))))))))))).))))))))))))))))...(((....(((........)))....))).....(((((......)))))

###########################################################################################################################

>Contig6197.500.0	is_MIRNA
	VAL:	5.66	MeanVal:	51.0167116666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcu-uggguua
            +++++++----+++++++++-+++++++++--++++++++-+++-++|+++++++
            +++++++||||+++++++++-+++++++++||++++++++-+++-++-+++++++
    REV:    agguguu----ucccuuucucacuucgacg--gucguacuagauggaaacccgau
                                             *********************	34:::54	34--53	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:605.miRNA:3312	agcaugaccuagcu-uggguu
                                              *********************	35:::55	35--54	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:605.miRNA:3313	gcaugaccuagcu-uggguua
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:605.miRNA:3314	acaaaaguggggaaagaauga
                                            *********************	33:::53	33--52	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:605.miRNA:3315	cagcaugaccuagcu-ugggu
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:605.miRNA:3316	acagcaugaccuagcu-uggg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:605.miRNA:3317	cacaaaaguggggaaagaaug
>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:605
	auccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcuuggguuaaccgcuacaaaauuaacuagcccaaagguagaucaugcuggcagcuucacucuuucccuuuguggacuugaacguugaauauaacauuuccuucuucuucuucuucagaauaaugaag
	.(((((((....(((((((((.(((((((((..((((((((.(((.(((((((((.................))))))).)).))).))))))))))))))))).)))))))))))))))).......((((....)))).................(((((......)))))

###########################################################################################################################

>Contig6197.500.1	is_MIRNA
	VAL:	5.66	MeanVal:	51.0167116666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcu-uggguua
            +++++++----+++++++++-+++++++++--++++++++-+++-++|+++++++
            +++++++||||+++++++++-+++++++++||++++++++-+++-++-+++++++
    REV:    agguguu----ucccuuucucacuucgacg--gucguacuagauggaaacccgau
                                             *********************	34:::54	34--53	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:606.miRNA:3318	agcaugaccuagcu-uggguu
                                              *********************	35:::55	35--54	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:606.miRNA:3319	gcaugaccuagcu-uggguua
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:606.miRNA:3320	acaaaaguggggaaagaauga
                                            *********************	33:::53	33--52	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:606.miRNA:3321	cagcaugaccuagcu-ugggu
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:606.miRNA:3322	acagcaugaccuagcu-uggg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:606.miRNA:3323	cacaaaaguggggaaagaaug
>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:606
	auccacaaaaguggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcuuggguuaaccgcuacaaaauuaacuagcccaaagguagaucaugcuggcagcuucacucuuucccuuuguggacuugaacguugaauauaacauuuccuucuucuucuucuucagaauaaugaag
	.(((((((....(((((((((.(((((((((..((((((((.(((.(((((((((.................))))))).)).))).))))))))))))))))).))))))))))))))))...(((....(((........)))....))).....(((((......)))))

###########################################################################################################################

>Contig6197.511.0	is_MIRNA
	VAL:	107.30	MeanVal:	793.862621833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcu-uggguua
            +++++++++-+++++++++--++++++++-+++-++|+++++++
            +++++++++-+++++++++||++++++++-+++-++-+++++++
    REV:    ucccuuucucacuucgacg--gucguacuagauggaaacccgau
                                  *********************	23:::43	23--42	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:607.miRNA:3324	agcaugaccuagcu-uggguu
                                   *********************	24:::44	24--43	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:607.miRNA:3325	gcaugaccuagcu-uggguua
                                 *********************	22:::42	22--41	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:607.miRNA:3326	cagcaugaccuagcu-ugggu
                                *********************	21:::41	21--40	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:607.miRNA:3327	acagcaugaccuagcu-uggg
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:607.miRNA:3328	augaggcugucacagcaugac
>>Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:607
	uggggaaagaaugaggcugucacagcaugaccuagcuuggguuaaccgcuacaaaauuaacuagcccaaagguagaucaugcuggcagcuucacucuuucccuuuguggacuugaacguugaauauaacauuuccuucuucuucuucuucagaauaaugaag
	.(((((((((.(((((((((..((((((((.(((.(((((((((.................))))))).)).))).))))))))))))))))).)))))))))....(((..((..............))..)))...........(((((......)))))

###########################################################################################################################

>Contig623.485.0	is_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	4.5697015	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggggagucacucuuucuucagauuucuccuc
            +++-++-----++++++++++-+++++++++++
            +++-++-||||++++++++++|+++++++++++
    REV:    gacgccg----gagagagaag-cuaaagaggag
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig623.Lu0910.pre-miRNA:608.miRNA:3329	cucuuucuucagauuucuccu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig623.Lu0910.pre-miRNA:608.miRNA:3330	ucuuucuucagauuucuccuc
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig623.Lu0910.pre-miRNA:608.miRNA:3331	acucuuucuucagauuucucc
>>Contig623.Lu0910.pre-miRNA:608
	gcagacgggauugauaaauuggggagucacucuuucuucagauuucuccucccgacaaagaggagaaaucgaagagagaggccgcagagaggccgacgaaaggggguuccuccugaaacgaagccaaauccaacggaugcguuugccuuuuuggaugaagaagaagga
	(((..(((((((......(((.((.....((((((((((.(((((((((((........))))))))))))))))))))).)).)))...(((...((..(((((....)))))....))..))).)))))..))..))).....(((((((........))))))).

###########################################################################################################################

>Contig623.502.0	is_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	4.5697015	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggggagucacucuuucuucagauuucuccuc
            +++-++-----++++++++++-+++++++++++
            +++-++-||||++++++++++|+++++++++++
    REV:    gacgccg----gagagagaag-cuaaagaggag
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig623.Lu0910.pre-miRNA:609.miRNA:3332	cucuuucuucagauuucuccu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig623.Lu0910.pre-miRNA:609.miRNA:3333	ucuuucuucagauuucuccuc
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig623.Lu0910.pre-miRNA:609.miRNA:3334	acucuuucuucagauuucucc
>>Contig623.Lu0910.pre-miRNA:609
	auuggggagucacucuuucuucagauuucuccucccgacaaagaggagaaaucgaagagagaggccgcagagaggccgacgaaaggggguuccuccugaaacgaagccaaauccaacggaugcguuugccuuuuuggaugaagaagaaggagucggg
	.(((.((.....((((((((((.(((((((((((........))))))))))))))))))))).)).))).....(((((...(((((....))))).(((((...((.........))...))))).(((((((........))))))).))))).

###########################################################################################################################

>Contig625.515.0	is_MIRNA
	VAL:	1.85	MeanVal:	14.348422	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgg-uaggcuacuuuacuugcugag
            ++++++++-----+++++++++-+++-+++-++-++---++|+++++++--------++-+++
            ++++++++---||+++++++++|+++-+++|++-++---++-+++++++--||||||++-+++
    REV:    gacaacuuuau--cgaccuuua-ugucggu-augcuaaaucuguccgauuu------ugccuc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:610.miRNA:3335	uguugaaccguuguuggaggu
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:610.miRNA:3336	uugaaccguuguuggagguaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:610.miRNA:3337	gaaccguuguuggagguaaca
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:610.miRNA:3338	uaggaaacgg-uaggcuacuu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:610.miRNA:3339	ugaaccguuguuggagguaac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:610.miRNA:3340	guugaaccguuguuggaggua
>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:610
	agaaccuccuccguuggaguuuccaggggauucaacuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgguaggcuacuuuacuugcugagacaaucuccguuuuagccugucuaaaucguauggcuguauuuccagcuauuucaacagcagcaucaccggcauuggcaaaucgguuaaccccccaagggggggcuuuucuucauacacccccgccgguagggaauuuccacuuucuggggggggggguguuguccccccagacgggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccccucccccg
	.(((.((((......)))).)))..((..((((..((((((((.....(((((((((.(((.(((.((.((...(((((((((........((.(((.....))).))..))))))).))...)).))))).))))))))))))...)))))))).......((((((..((((......)))).(((((....)))))....................))))))...))))..)).......(((((((((((......)))))).....(((((((.((((..((((((.........((((((......))))))))))))..)))))))))))..((((((((((........))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>Contig625.515.1	is_MIRNA
	VAL:	1.85	MeanVal:	14.348422	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgg-uaggcuacuuuacuugcugag
            ++++++++-----+++++++++-+++-+++-++-++---++|+++++++--------++-+++
            ++++++++---||+++++++++|+++-+++|++-++---++-+++++++--||||||++-+++
    REV:    gacaacuuuau--cgaccuuua-ugucggu-augcuaaaucuguccgauuu------ugccuc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:611.miRNA:3341	uguugaaccguuguuggaggu
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:611.miRNA:3342	uugaaccguuguuggagguaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:611.miRNA:3343	gaaccguuguuggagguaaca
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:611.miRNA:3344	uaggaaacgg-uaggcuacuu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:611.miRNA:3345	ugaaccguuguuggagguaac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:611.miRNA:3346	guugaaccguuguuggaggua
>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:611
	agaaccuccuccguuggaguuuccaggggauucaacuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgguaggcuacuuuacuugcugagacaaucuccguuuuagccugucuaaaucguauggcuguauuuccagcuauuucaacagcagcaucaccggcauuggcaaaucgguuaaccccccaagggggggcuuuucuucauacacccccgccgguagggaauuuccacuuucuggggggggggguguuguccccccagacgggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccccucccccg
	.(((.((((......)))).)))..((..((((..((((((((.....(((((((((.(((.(((.((.((...(((((((((........((.(((.....))).))..))))))).))...)).))))).))))))))))))...)))))))).......((((((..((((......)))).(((((....)))))....................))))))...))))..)).......(((((((((((......)))))).....(((((((.((((((((((((.........((((((......)))))))))))))))))))))))))..((((((((((........))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>Contig625.519.0	is_MIRNA
	VAL:	1.85	MeanVal:	14.348422	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgg-uaggcuacuuuacuugcugag
            ++++++++-----+++++++++-+++-+++-++-++---++|+++++++--------++-+++
            ++++++++---||+++++++++|+++-+++|++-++---++-+++++++--||||||++-+++
    REV:    gacaacuuuau--cgaccuuua-ugucggu-augcuaaaucuguccgauuu------ugccuc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:612.miRNA:3347	uguugaaccguuguuggaggu
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:612.miRNA:3348	uugaaccguuguuggagguaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:612.miRNA:3349	gaaccguuguuggagguaaca
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:612.miRNA:3350	uaggaaacgg-uaggcuacuu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:612.miRNA:3351	ugaaccguuguuggagguaac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:612.miRNA:3352	guugaaccguuguuggaggua
>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:612
	ccuccuccguuggaguuuccaggggauucaacuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgguaggcuacuuuacuugcugagacaaucuccguuuuagccugucuaaaucguauggcuguauuuccagcuauuucaacagcagcaucaccggcauuggcaaaucgguuaaccccccaagggggggcuuuucuucauacacccccgccgguagggaauuuccacuuucuggggggggggguguuguccccccagacgggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccccucccccg
	.((((......))))......((..((((..((((((((.....(((((((((.(((.(((.((.((...(((((((((........((.(((.....))).))..))))))).))...)).))))).))))))))))))...)))))))).......((((((..((((......)))).(((((....)))))....................))))))...))))..)).......(((((((((((......)))))).....(((((((.((((..((((((.........((((((......))))))))))))..)))))))))))..((((((((((........))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>Contig625.519.1	is_MIRNA
	VAL:	1.85	MeanVal:	14.348422	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgg-uaggcuacuuuacuugcugag
            ++++++++-----+++++++++-+++-+++-++-++---++|+++++++--------++-+++
            ++++++++---||+++++++++|+++-+++|++-++---++-+++++++--||||||++-+++
    REV:    gacaacuuuau--cgaccuuua-ugucggu-augcuaaaucuguccgauuu------ugccuc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:613.miRNA:3353	uguugaaccguuguuggaggu
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:613.miRNA:3354	uugaaccguuguuggagguaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:613.miRNA:3355	gaaccguuguuggagguaaca
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:613.miRNA:3356	uaggaaacgg-uaggcuacuu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:613.miRNA:3357	ugaaccguuguuggagguaac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:613.miRNA:3358	guugaaccguuguuggaggua
>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:613
	ccuccuccguuggaguuuccaggggauucaacuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgguaggcuacuuuacuugcugagacaaucuccguuuuagccugucuaaaucguauggcuguauuuccagcuauuucaacagcagcaucaccggcauuggcaaaucgguuaaccccccaagggggggcuuuucuucauacacccccgccgguagggaauuuccacuuucuggggggggggguguuguccccccagacgggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccccucccccg
	.((((......))))......((..((((..((((((((.....(((((((((.(((.(((.((.((...(((((((((........((.(((.....))).))..))))))).))...)).))))).))))))))))))...)))))))).......((((((..((((......)))).(((((....)))))....................))))))...))))..)).......(((((((((((......)))))).....(((((((.((((((((((((.........((((((......)))))))))))))))))))))))))..((((((((((........))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>Contig625.522.0	is_MIRNA
	VAL:	1.85	MeanVal:	14.348422	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgg-uaggcuacuuuacuugcugag
            ++++++++-----+++++++++-+++-+++-++-++---++|+++++++--------++-+++
            ++++++++---||+++++++++|+++-+++|++-++---++-+++++++--||||||++-+++
    REV:    gacaacuuuau--cgaccuuua-ugucggu-augcuaaaucuguccgauuu------ugccuc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:614.miRNA:3359	uguugaaccguuguuggaggu
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:614.miRNA:3360	uugaaccguuguuggagguaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:614.miRNA:3361	gaaccguuguuggagguaaca
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:614.miRNA:3362	uaggaaacgg-uaggcuacuu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:614.miRNA:3363	ugaaccguuguuggagguaac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:614.miRNA:3364	guugaaccguuguuggaggua
>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:614
	ccuccguuggaguuuccaggggauucaacuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgguaggcuacuuuacuugcugagacaaucuccguuuuagccugucuaaaucguauggcuguauuuccagcuauuucaacagcagcaucaccggcauuggcaaaucgguuaaccccccaagggggggcuuuucuucauacacccccgccgguagggaauuuccacuuucuggggggggggguguuguccccccagacgggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccccucccccg
	.((((...))))......((..((((..((((((((.....(((((((((.(((.(((.((.((...(((((((((........((.(((.....))).))..))))))).))...)).))))).))))))))))))...)))))))).......((((((..((((......)))).(((((....)))))....................))))))...))))..)).......(((((((((((......)))))).....(((((((.((((..((((((.........((((((......))))))))))))..)))))))))))..((((((((((........))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>Contig625.522.1	is_MIRNA
	VAL:	1.85	MeanVal:	14.348422	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgg-uaggcuacuuuacuugcugag
            ++++++++-----+++++++++-+++-+++-++-++---++|+++++++--------++-+++
            ++++++++---||+++++++++|+++-+++|++-++---++-+++++++--||||||++-+++
    REV:    gacaacuuuau--cgaccuuua-ugucggu-augcuaaaucuguccgauuu------ugccuc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:615.miRNA:3365	uguugaaccguuguuggaggu
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:615.miRNA:3366	uugaaccguuguuggagguaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:615.miRNA:3367	gaaccguuguuggagguaaca
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:615.miRNA:3368	uaggaaacgg-uaggcuacuu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:615.miRNA:3369	ugaaccguuguuggagguaac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:615.miRNA:3370	guugaaccguuguuggaggua
>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:615
	ccuccguuggaguuuccaggggauucaacuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgguaggcuacuuuacuugcugagacaaucuccguuuuagccugucuaaaucguauggcuguauuuccagcuauuucaacagcagcaucaccggcauuggcaaaucgguuaaccccccaagggggggcuuuucuucauacacccccgccgguagggaauuuccacuuucuggggggggggguguuguccccccagacgggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccccucccccg
	.((((...))))......((..((((..((((((((.....(((((((((.(((.(((.((.((...(((((((((........((.(((.....))).))..))))))).))...)).))))).))))))))))))...)))))))).......((((((..((((......)))).(((((....)))))....................))))))...))))..)).......(((((((((((......)))))).....(((((((.((((((((((((.........((((((......)))))))))))))))))))))))))..((((((((((........))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>Contig625.526.0	is_MIRNA
	VAL:	1.85	MeanVal:	14.348422	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgg-uaggcuacuuuacuugcugag
            ++++++++-----+++++++++-+++-+++-++-++---++|+++++++--------++-+++
            ++++++++---||+++++++++|+++-+++|++-++---++-+++++++--||||||++-+++
    REV:    gacaacuuuau--cgaccuuua-ugucggu-augcuaaaucuguccgauuu------ugccuc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:616.miRNA:3371	uguugaaccguuguuggaggu
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:616.miRNA:3372	uugaaccguuguuggagguaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:616.miRNA:3373	gaaccguuguuggagguaaca
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:616.miRNA:3374	uaggaaacgg-uaggcuacuu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:616.miRNA:3375	ugaaccguuguuggagguaac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:616.miRNA:3376	guugaaccguuguuggaggua
>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:616
	cguuggaguuuccaggggauucaacuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgguaggcuacuuuacuugcugagacaaucuccguuuuagccugucuaaaucguauggcuguauuuccagcuauuucaacagcagcaucaccggcauuggcaaaucgguuaaccccccaagggggggcuuuucuucauacacccccgccgguagggaauuuccacuuucuggggggggggguguuguccccccagacgggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccccucccccg
	...(((.....)))((..((((..((((((((.....(((((((((.(((.(((.((.((...(((((((((........((.(((.....))).))..))))))).))...)).))))).))))))))))))...)))))))).......((((((..((((......)))).(((((....)))))....................))))))...))))..)).......(((((((((((......)))))).....(((((((.((((..((((((.........((((((......))))))))))))..)))))))))))..((((((((((........))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>Contig625.526.1	is_MIRNA
	VAL:	1.85	MeanVal:	14.348422	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgg-uaggcuacuuuacuugcugag
            ++++++++-----+++++++++-+++-+++-++-++---++|+++++++--------++-+++
            ++++++++---||+++++++++|+++-+++|++-++---++-+++++++--||||||++-+++
    REV:    gacaacuuuau--cgaccuuua-ugucggu-augcuaaaucuguccgauuu------ugccuc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:617.miRNA:3377	uguugaaccguuguuggaggu
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:617.miRNA:3378	uugaaccguuguuggagguaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:617.miRNA:3379	gaaccguuguuggagguaaca
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:617.miRNA:3380	uaggaaacgg-uaggcuacuu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:617.miRNA:3381	ugaaccguuguuggagguaac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:617.miRNA:3382	guugaaccguuguuggaggua
>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:617
	cguuggaguuuccaggggauucaacuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgguaggcuacuuuacuugcugagacaaucuccguuuuagccugucuaaaucguauggcuguauuuccagcuauuucaacagcagcaucaccggcauuggcaaaucgguuaaccccccaagggggggcuuuucuucauacacccccgccgguagggaauuuccacuuucuggggggggggguguuguccccccagacgggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccccucccccg
	...(((.....)))((..((((..((((((((.....(((((((((.(((.(((.((.((...(((((((((........((.(((.....))).))..))))))).))...)).))))).))))))))))))...)))))))).......((((((..((((......)))).(((((....)))))....................))))))...))))..)).......(((((((((((......)))))).....(((((((.((((((((((((.........((((((......)))))))))))))))))))))))))..((((((((((........))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>Contig625.526.2	is_MIRNA
	VAL:	1.85	MeanVal:	14.348422	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgg-uaggcuacuuuacuugcugag
            ++++++++-----+++++++++-+++-+++-++-++---++|+++++++--------++-+++
            ++++++++---||+++++++++|+++-+++|++-++---++-+++++++--||||||++-+++
    REV:    gacaacuuuau--cgaccuuua-ugucggu-augcuaaaucuguccgauuu------ugccuc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:618.miRNA:3383	uguugaaccguuguuggaggu
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:618.miRNA:3384	uugaaccguuguuggagguaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:618.miRNA:3385	gaaccguuguuggagguaaca
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:618.miRNA:3386	uaggaaacgg-uaggcuacuu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:618.miRNA:3387	ugaaccguuguuggagguaac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:618.miRNA:3388	guugaaccguuguuggaggua
>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:618
	cguuggaguuuccaggggauucaacuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgguaggcuacuuuacuugcugagacaaucuccguuuuagccugucuaaaucguauggcuguauuuccagcuauuucaacagcagcaucaccggcauuggcaaaucgguuaaccccccaagggggggcuuuucuucauacacccccgccgguagggaauuuccacuuucuggggggggggguguuguccccccagacgggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccccucccccg
	.((.(((((((((...........((((((((.....(((((((((.(((.(((.((.((...(((((((((........((.(((.....))).))..))))))).))...)).))))).))))))))))))...)))))))).......((((((..((((......)))).(((((....)))))....................)))))).))))))))).)).....(((((((((((......)))))).....(((((((.((((((((((((.........((((((......)))))))))))))))))))))))))..((((((((((........))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>Contig625.528.0	is_MIRNA
	VAL:	1.85	MeanVal:	14.348422	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgg-uaggcuacuuuacuugcugag
            ++++++++-----+++++++++-+++-+++-++-++---++|+++++++--------++-+++
            ++++++++---||+++++++++|+++-+++|++-++---++-+++++++--||||||++-+++
    REV:    gacaacuuuau--cgaccuuua-ugucggu-augcuaaaucuguccgauuu------ugccuc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:619.miRNA:3389	uguugaaccguuguuggaggu
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:619.miRNA:3390	uugaaccguuguuggagguaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:619.miRNA:3391	gaaccguuguuggagguaaca
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:619.miRNA:3392	uaggaaacgg-uaggcuacuu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:619.miRNA:3393	ugaaccguuguuggagguaac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:619.miRNA:3394	guugaaccguuguuggaggua
>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:619
	uuggaguuuccaggggauucaacuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgguaggcuacuuuacuugcugagacaaucuccguuuuagccugucuaaaucguauggcuguauuuccagcuauuucaacagcagcaucaccggcauuggcaaaucgguuaaccccccaagggggggcuuuucuucauacacccccgccgguagggaauuuccacuuucuggggggggggguguuguccccccagacgggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccccucccccg
	.(((.....)))((..((((..((((((((.....(((((((((.(((.(((.((.((...(((((((((........((.(((.....))).))..))))))).))...)).))))).))))))))))))...)))))))).......((((((..((((......)))).(((((....)))))....................))))))...))))..)).......(((((((((((......)))))).....(((((((.((((..((((((.........((((((......))))))))))))..)))))))))))..((((((((((........))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>Contig625.528.1	is_MIRNA
	VAL:	1.85	MeanVal:	14.348422	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgg-uaggcuacuuuacuugcugag
            ++++++++-----+++++++++-+++-+++-++-++---++|+++++++--------++-+++
            ++++++++---||+++++++++|+++-+++|++-++---++-+++++++--||||||++-+++
    REV:    gacaacuuuau--cgaccuuua-ugucggu-augcuaaaucuguccgauuu------ugccuc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:620.miRNA:3395	uguugaaccguuguuggaggu
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:620.miRNA:3396	uugaaccguuguuggagguaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:620.miRNA:3397	gaaccguuguuggagguaaca
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:620.miRNA:3398	uaggaaacgg-uaggcuacuu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:620.miRNA:3399	ugaaccguuguuggagguaac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:620.miRNA:3400	guugaaccguuguuggaggua
>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:620
	uuggaguuuccaggggauucaacuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgguaggcuacuuuacuugcugagacaaucuccguuuuagccugucuaaaucguauggcuguauuuccagcuauuucaacagcagcaucaccggcauuggcaaaucgguuaaccccccaagggggggcuuuucuucauacacccccgccgguagggaauuuccacuuucuggggggggggguguuguccccccagacgggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccccucccccg
	.(((.....)))((..((((..((((((((.....(((((((((.(((.(((.((.((...(((((((((........((.(((.....))).))..))))))).))...)).))))).))))))))))))...)))))))).......((((((..((((......)))).(((((....)))))....................))))))...))))..)).......(((((((((((......)))))).....(((((((.((((((((((((.........((((((......)))))))))))))))))))))))))..((((((((((........))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>Contig625.530.0	is_MIRNA
	VAL:	1.85	MeanVal:	14.348422	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgg-uaggcuacuuuacuugcugag
            ++++++++-----+++++++++-+++-+++-++-++---++|+++++++--------++-+++
            ++++++++---||+++++++++|+++-+++|++-++---++-+++++++--||||||++-+++
    REV:    gacaacuuuau--cgaccuuua-ugucggu-augcuaaaucuguccgauuu------ugccuc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:621.miRNA:3401	uguugaaccguuguuggaggu
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:621.miRNA:3402	uugaaccguuguuggagguaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:621.miRNA:3403	gaaccguuguuggagguaaca
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:621.miRNA:3404	uaggaaacgg-uaggcuacuu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:621.miRNA:3405	ugaaccguuguuggagguaac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:621.miRNA:3406	guugaaccguuguuggaggua
>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:621
	ggaguuuccaggggauucaacuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgguaggcuacuuuacuugcugagacaaucuccguuuuagccugucuaaaucguauggcuguauuuccagcuauuucaacagcagcaucaccggcauuggcaaaucgguuaaccccccaagggggggcuuuucuucauacacccccgccgguagggaauuuccacuuucuggggggggggguguuguccccccagacgggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccccucccccg
	((.....)).((..((((..((((((((.....(((((((((.(((.(((.((.((...(((((((((........((.(((.....))).))..))))))).))...)).))))).))))))))))))...)))))))).......((((((..((((......)))).(((((....)))))....................))))))...))))..)).......(((((((((((......)))))).....(((((((.((((..((((((.........((((((......))))))))))))..)))))))))))..((((((((((........))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>Contig625.530.1	is_MIRNA
	VAL:	1.85	MeanVal:	14.348422	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgg-uaggcuacuuuacuugcugag
            ++++++++-----+++++++++-+++-+++-++-++---++|+++++++--------++-+++
            ++++++++---||+++++++++|+++-+++|++-++---++-+++++++--||||||++-+++
    REV:    gacaacuuuau--cgaccuuua-ugucggu-augcuaaaucuguccgauuu------ugccuc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:622.miRNA:3407	uguugaaccguuguuggaggu
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:622.miRNA:3408	uugaaccguuguuggagguaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:622.miRNA:3409	gaaccguuguuggagguaaca
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:622.miRNA:3410	uaggaaacgg-uaggcuacuu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:622.miRNA:3411	ugaaccguuguuggagguaac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:622.miRNA:3412	guugaaccguuguuggaggua
>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:622
	ggaguuuccaggggauucaacuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgguaggcuacuuuacuugcugagacaaucuccguuuuagccugucuaaaucguauggcuguauuuccagcuauuucaacagcagcaucaccggcauuggcaaaucgguuaaccccccaagggggggcuuuucuucauacacccccgccgguagggaauuuccacuuucuggggggggggguguuguccccccagacgggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccccucccccg
	((.....)).((..((((..((((((((.....(((((((((.(((.(((.((.((...(((((((((........((.(((.....))).))..))))))).))...)).))))).))))))))))))...)))))))).......((((((..((((......)))).(((((....)))))....................))))))...))))..)).......(((((((((((......)))))).....(((((((.((((((((((((.........((((((......)))))))))))))))))))))))))..((((((((((........))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>Contig625.539.0	is_MIRNA
	VAL:	1.85	MeanVal:	14.348422	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgg-uaggcuacuuuacuugcugag
            ++++++++-----+++++++++-+++-+++-++-++---++|+++++++--------++-+++
            ++++++++---||+++++++++|+++-+++|++-++---++-+++++++--||||||++-+++
    REV:    gacaacuuuau--cgaccuuua-ugucggu-augcuaaaucuguccgauuu------ugccuc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:623.miRNA:3413	uguugaaccguuguuggaggu
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:623.miRNA:3414	uugaaccguuguuggagguaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:623.miRNA:3415	gaaccguuguuggagguaaca
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:623.miRNA:3416	uaggaaacgg-uaggcuacuu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:623.miRNA:3417	ugaaccguuguuggagguaac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:623.miRNA:3418	guugaaccguuguuggaggua
>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:623
	aggggauucaacuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgguaggcuacuuuacuugcugagacaaucuccguuuuagccugucuaaaucguauggcuguauuuccagcuauuucaacagcagcaucaccggcauuggcaaaucgguuaaccccccaagggggggcuuuucuucauacacccccgccgguagggaauuuccacuuucuggggggggggguguuguccccccagacgggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccccucccccg
	.((..((((..((((((((.....(((((((((.(((.(((.((.((...(((((((((........((.(((.....))).))..))))))).))...)).))))).))))))))))))...)))))))).......((((((..((((......)))).(((((....)))))....................))))))...))))..)).......(((((((((((......)))))).....(((((((.((((((((((((.........((((((......)))))))))))))))))))))))))..((((((((((........))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>Contig625.539.1	is_MIRNA
	VAL:	1.85	MeanVal:	14.348422	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgg-uaggcuacuuuacuugcugag
            ++++++++-----+++++++++-+++-+++-++-++---++|+++++++--------++-+++
            ++++++++---||+++++++++|+++-+++|++-++---++-+++++++--||||||++-+++
    REV:    gacaacuuuau--cgaccuuua-ugucggu-augcuaaaucuguccgauuu------ugccuc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:624.miRNA:3419	uguugaaccguuguuggaggu
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:624.miRNA:3420	uugaaccguuguuggagguaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:624.miRNA:3421	gaaccguuguuggagguaaca
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:624.miRNA:3422	uaggaaacgg-uaggcuacuu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:624.miRNA:3423	ugaaccguuguuggagguaac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:624.miRNA:3424	guugaaccguuguuggaggua
>>Contig625.Lu0910.pre-miRNA:624
	aggggauucaacuguugaaccguuguuggagguaacacccaguaggaaacgguaggcuacuuuacuugcugagacaaucuccguuuuagccugucuaaaucguauggcuguauuuccagcuauuucaacagcagcaucaccggcauuggcaaaucgguuaaccccccaagggggggcuuuucuucauacacccccgccgguagggaauuuccacuuucuggggggggggguguuguccccccagacgggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccccucccccg
	.((..((((..((((((((.....(((((((((.(((.(((.((.((...(((((((((........((.(((.....))).))..))))))).))...)).))))).))))))))))))...)))))))).......((((((..((((......)))).(((((....)))))....................))))))...))))..)).......(((((((((((......)))))).....(((((((.((((..((((((.........((((((......))))))))))))..)))))))))))..((((((((((........))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>Contig6275.776.0	is_MIRNA
	VAL:	4.28	MeanVal:	40.918885	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagcuucaguucgacuucccuuacccgaguuucagau
            ++++++-------+++++++++-+++-+++++--++++
            ++++++---||||+++++++++-+++-+++++--++++
    REV:    gguugaccu----uugaagggauuggucucgacuucua
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig6275.Lu0910.pre-miRNA:625.miRNA:3425	uucccuuacccgaguuucaga
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig6275.Lu0910.pre-miRNA:625.miRNA:3426	ucccuuacccgaguuucagau
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig6275.Lu0910.pre-miRNA:625.miRNA:3427	acuucccuuacccgaguuuca
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig6275.Lu0910.pre-miRNA:625.miRNA:3428	cuucccuuacccgaguuucag
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig6275.Lu0910.pre-miRNA:625.miRNA:3429	gacuucccuuacccgaguuuc
>>Contig6275.Lu0910.pre-miRNA:625
	aggaggguuugaccuucauccagcuucaguucgacuucccuuacccgaguuucagauacuauuuuucucaucuucagcucugguuagggaaguuuccaguuggg
	.(((((......)))))..((((((.......(((((((((.(((.(((((..((((............))))..))))).))).)))))))))...)))))).

###########################################################################################################################

>Contig6275.794.0	is_MIRNA
	VAL:	4.28	MeanVal:	40.918885	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagcuucaguucgacuucccuuacccgaguuucagau
            ++++++-------+++++++++-+++-+++++--++++
            ++++++---||||+++++++++-+++-+++++--++++
    REV:    gguugaccu----uugaagggauuggucucgacuucua
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig6275.Lu0910.pre-miRNA:626.miRNA:3430	uucccuuacccgaguuucaga
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig6275.Lu0910.pre-miRNA:626.miRNA:3431	ucccuuacccgaguuucagau
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig6275.Lu0910.pre-miRNA:626.miRNA:3432	acuucccuuacccgaguuuca
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig6275.Lu0910.pre-miRNA:626.miRNA:3433	cuucccuuacccgaguuucag
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig6275.Lu0910.pre-miRNA:626.miRNA:3434	gacuucccuuacccgaguuuc
>>Contig6275.Lu0910.pre-miRNA:626
	uccagcuucaguucgacuucccuuacccgaguuucagauacuauuuuucucaucuucagcucugguuagggaaguuuccaguuggg
	.((((((.......(((((((((.(((.(((((..((((............))))..))))).))).)))))))))...)))))).

###########################################################################################################################

>Contig6284.350.0	is_MIRNA
	VAL:	0.90	MeanVal:	10.5719483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucaccgucucc-ccuucccucuuuuccucuuu-uucguugc--cgguga-gggaggc
            +++--++++++++|+++++-++++++---+++++|++++--++||+++++-|+++++++
            +++-|++++++++-+++++-++++++---+++++-++++--++--+++++--+++++++
    REV:    ccgc-ggcaggggcggaagugagagaugaagaaaggagugucgcugucgccgccuuucg
                            *********************	17:::37	16--35	>>Contig6284.Lu0910.pre-miRNA:627.miRNA:3435	uucccucuuuuccucuuu-uu
                          *********************	15:::35	14--33	>>Contig6284.Lu0910.pre-miRNA:627.miRNA:3436	ccuucccucuuuuccucuuu-
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig6284.Lu0910.pre-miRNA:627.miRNA:3437	-ccuucccucuuuuccucuuu
                           *********************	16:::36	15--34	>>Contig6284.Lu0910.pre-miRNA:627.miRNA:3438	cuucccucuuuuccucuuu-u
                             *********************	18:::38	17--36	>>Contig6284.Lu0910.pre-miRNA:627.miRNA:3439	ucccucuuuuccucuuu-uuc
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig6284.Lu0910.pre-miRNA:627.miRNA:3440	c-ccuucccucuuuuccucuu
>>Contig6284.Lu0910.pre-miRNA:627
	ucuccggccgauggccgcgucgucggcgguggggucaccgucuccccuucccucuuuuccucuuuuucguugccggugagggaggcgacggcuuuccgccgcugucgcugugaggaaagaaguagagagugaaggcggggacggcgccg
	((.((.(((((((((...))))))))))).))(((..(((((((((((((.((((((...(((((((((..(((((((.(((((((....)))))))..)))))..))..)))).)))))...)))))).))))).)))))))).))).

###########################################################################################################################

>Contig6284.382.0	is_MIRNA
	VAL:	0.90	MeanVal:	10.5719483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucaccgucucc-ccuucccucuuuuccucuuu-uucguugc--cgguga-gggaggc
            +++--++++++++|+++++-++++++---+++++|++++--++||+++++-|+++++++
            +++-|++++++++-+++++-++++++---+++++-++++--++--+++++--+++++++
    REV:    ccgc-ggcaggggcggaagugagagaugaagaaaggagugucgcugucgccgccuuucg
                            *********************	17:::37	16--35	>>Contig6284.Lu0910.pre-miRNA:628.miRNA:3441	uucccucuuuuccucuuu-uu
                          *********************	15:::35	14--33	>>Contig6284.Lu0910.pre-miRNA:628.miRNA:3442	ccuucccucuuuuccucuuu-
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig6284.Lu0910.pre-miRNA:628.miRNA:3443	-ccuucccucuuuuccucuuu
                           *********************	16:::36	15--34	>>Contig6284.Lu0910.pre-miRNA:628.miRNA:3444	cuucccucuuuuccucuuu-u
                             *********************	18:::38	17--36	>>Contig6284.Lu0910.pre-miRNA:628.miRNA:3445	ucccucuuuuccucuuu-uuc
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig6284.Lu0910.pre-miRNA:628.miRNA:3446	c-ccuucccucuuuuccucuu
>>Contig6284.Lu0910.pre-miRNA:628
	ggucaccgucuccccuucccucuuuuccucuuuuucguugccggugagggaggcgacggcuuuccgccgcugucgcugugaggaaagaaguagagagugaaggcggggacggcgccg
	(((..(((((((((((((.((((((...(((((((((..(((((((.(((((((....)))))))..)))))..))..)))).)))))...)))))).))))).)))))))).))).

###########################################################################################################################

>Contig6284.386.0	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	15.7003333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgucucc-ccuucccucuuuuccucuuu-uucguugc--cgguga-gggaggc
            ++++++++|+++++-++++++---+++++|++++--++||+++++-|+++++++
            ++++++++-+++++-++++++---+++++-++++--++--+++++--+++++++
    REV:    ggcaggggcggaagugagagaugaagaaaggagugucgcugucgccgccuuucg
                     *********************	10:::30	9--28	>>Contig6284.Lu0910.pre-miRNA:629.miRNA:3447	ccuucccucuuuuccucuuu-
                       *********************	12:::32	11--30	>>Contig6284.Lu0910.pre-miRNA:629.miRNA:3448	uucccucuuuuccucuuu-uu
                    *********************	9:::29	9--28	>>Contig6284.Lu0910.pre-miRNA:629.miRNA:3449	-ccuucccucuuuuccucuuu
                        *********************	13:::33	12--31	>>Contig6284.Lu0910.pre-miRNA:629.miRNA:3450	ucccucuuuuccucuuu-uuc
                      *********************	11:::31	10--29	>>Contig6284.Lu0910.pre-miRNA:629.miRNA:3451	cuucccucuuuuccucuuu-u
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig6284.Lu0910.pre-miRNA:629.miRNA:3452	c-ccuucccucuuuuccucuu
>>Contig6284.Lu0910.pre-miRNA:629
	accgucuccccuucccucuuuuccucuuuuucguugccggugagggaggcgacggcuuuccgccgcugucgcugugaggaaagaaguagagagugaaggcggggacggc
	.(((((((((((((.((((((...(((((((((..(((((((.(((((((....)))))))..)))))..))..)))).)))))...)))))).))))).)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig6333.341.0	is_MIRNA
	VAL:	3.01	MeanVal:	18.732774	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acugugugggcacuggcaacuuggucaaugguugguguggcagcag
            +++++-++++++---+++-++-+++--+++--+++-++++++++++
            +++++-++++++--|+++-++|+++-|+++--+++-++++++++++
    REV:    ugacggacccguua-cgucgg-ucga-uacauaccuuauugucguu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3453	caaugguugguguggcagcag
                                    *********************	25:::45	25--45	>>Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3454	ucaaugguugguguggcagca
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3455	aacuuggucaaugguuggugu
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3456	gcaacuuggucaaugguuggu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3457	gucaaugguugguguggcagc
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3458	caacuuggucaaugguuggug
>>Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:630
	gaacuauacuugacgauaugcuauggugccaugucgcucaaguuucuguuaccgacugugugggcacuggcaacuuggucaaugguugguguggcagcagcaguugcuguuauuccauacauagcuggcugcauugcccaggcagug
	.(((...((((((((((((((......)).)))))).))))))....)))....(((((.((((((...(((.((.(((..(((..(((.((((((((((...)))))))))).)))..))).))))).)))..)))))).))))).

###########################################################################################################################

>Contig6333.388.0	is_MIRNA
	VAL:	3.59	MeanVal:	22.6708755	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaccg-acugugugggcacuggcaacuuggucaaugguugguguggcagcag
            +++----|+++++-++++++---+++-++-+++--+++--+++-++++++++++
            +++-----+++++-++++++--|+++-++|+++-|+++--+++-++++++++++
    REV:    caaguuugugacggacccguua-cgucgg-ucga-uacauaccuuauugucguu
                                             *********************	34:::54	33--53	>>Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:631.miRNA:3459	caaugguugguguggcagcag
                                            *********************	33:::53	32--52	>>Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:631.miRNA:3460	ucaaugguugguguggcagca
                                     *********************	26:::46	25--45	>>Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:631.miRNA:3461	aacuuggucaaugguuggugu
                                   *********************	24:::44	23--43	>>Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:631.miRNA:3462	gcaacuuggucaaugguuggu
                                           *********************	32:::52	31--51	>>Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:631.miRNA:3463	gucaaugguugguguggcagc
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:631.miRNA:3464	uuaccg-acugugugggcacu
>>Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:631
	guuaccgacugugugggcacuggcaacuuggucaaugguugguguggcagcagcaguugcuguuauuccauacauagcuggcugcauugcccaggcaguguuugaacu
	(((....(((((.((((((...(((.((.(((..(((..(((.((((((((((...)))))))))).)))..))).))))).)))..)))))).))))).....))).

###########################################################################################################################

>Contig6333.394.0	is_MIRNA
	VAL:	3.01	MeanVal:	18.732774	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acugugugggcacuggcaacuuggucaaugguugguguggcagcag
            +++++-++++++---+++-++-+++--+++--+++-++++++++++
            +++++-++++++--|+++-++|+++-|+++--+++-++++++++++
    REV:    ugacggacccguua-cgucgg-ucga-uacauaccuuauugucguu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:632.miRNA:3465	caaugguugguguggcagcag
                                    *********************	25:::45	25--45	>>Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:632.miRNA:3466	ucaaugguugguguggcagca
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:632.miRNA:3467	aacuuggucaaugguuggugu
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:632.miRNA:3468	gcaacuuggucaaugguuggu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:632.miRNA:3469	gucaaugguugguguggcagc
                            *********************	17:::37	17--37	>>Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:632.miRNA:3470	caacuuggucaaugguuggug
>>Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:632
	gacugugugggcacuggcaacuuggucaaugguugguguggcagcagcaguugcuguuauuccauacauagcuggcugcauugcccaggcagug
	.(((((.((((((...(((.((.(((..(((..(((.((((((((((...)))))))))).)))..))).))))).)))..)))))).))))).

###########################################################################################################################

>Contig634.921.0	is_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	4.81180433333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcucccccac--agaaacccucgucccccuucuuccu
            ++++------||+++++++------+++-++++++++
            ++++--------+++++++-|||||+++-++++++++
    REV:    cgagaaaaaaauuuuuuggc-----gggugagagggg
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig634.Lu0910.pre-miRNA:633.miRNA:3471	cucccccac--agaaacccuc
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig634.Lu0910.pre-miRNA:633.miRNA:3472	ucccccac--agaaacccucg
>>Contig634.Lu0910.pre-miRNA:633
	agggggggggcaaaccgcgggagaaacaaaaaagaaaggggggguuucccccgcggggguccuccccggggcgccccucucgugcgccccccccccgcucccccacagaaacccucgucccccuucuuccuccccggggagagugggcgguuuuuuaaaaaaagagcc
	.((((((((((....((((((((..............(((((((...((((....)))).))))))).((....)))))))))).)))))))))).((((......(((((((......(((.((((((((....)))))))).))).)))))))........)))).

###########################################################################################################################

>Contig6588.884.0	is_MIRNA
	VAL:	4.63	MeanVal:	15.60647	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccagcuaguggcaagaaaucugcagcug
            ++++----++-++-+++++++-++++++++
            ++++-|||++-++-+++++++|++++++++
    REV:    gaggc---ucuucuuucuuua-acgucgac
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig6588.Lu0910.pre-miRNA:634.miRNA:3473	aguggcaagaaaucugcagcu
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig6588.Lu0910.pre-miRNA:634.miRNA:3474	guggcaagaaaucugcagcug
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig6588.Lu0910.pre-miRNA:634.miRNA:3475	uaguggcaagaaaucugcagc
>>Contig6588.Lu0910.pre-miRNA:634
	ccggccgcgcccuccagcuaguggcaagaaaucugcagcugcugcagcugcaauuucuuucuucucggagacuuuggaugcagaggugacuuucuucaguuuagccuucagagcuuucuucgccuuugcgcccaucuuguaagcggccga
	.(((((((...((((....((.((.(((((((.((((((((...))))))))))))))).)).)).))))....(((.(((((((((((........((...(((.......)))..))))))))))))).)))........))))))).

###########################################################################################################################

>Contig6588.884.1	is_MIRNA
	VAL:	4.63	MeanVal:	15.60647	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccagcuaguggcaagaaaucugcagcug
            ++++----++-++-+++++++-++++++++
            ++++-|||++-++-+++++++|++++++++
    REV:    gaggc---ucuucuuucuuua-acgucgac
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig6588.Lu0910.pre-miRNA:635.miRNA:3476	aguggcaagaaaucugcagcu
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig6588.Lu0910.pre-miRNA:635.miRNA:3477	guggcaagaaaucugcagcug
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig6588.Lu0910.pre-miRNA:635.miRNA:3478	uaguggcaagaaaucugcagc
>>Contig6588.Lu0910.pre-miRNA:635
	ccggccgcgcccuccagcuaguggcaagaaaucugcagcugcugcagcugcaauuucuuucuucucggagacuuuggaugcagaggugacuuucuucaguuuagccuucagagcuuucuucgccuuugcgcccaucuuguaagcggccga
	.(((((((...((((....((.((.(((((((.((((((((...))))))))))))))).)).)).))))....(((.(((((((((((........(((((........)))))....))))))))))).)))........))))))).

###########################################################################################################################

>Contig6641.1295.0	is_MIRNA
	VAL:	2.04	MeanVal:	25.9203293333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuugg----cagaggaaa-ccacuugauuaguugauuu
            +++++||||+++++++++|++++++++-+++--+++++
            +++++----+++++++++-++++++++-+++--+++++
    REV:    aggccuuuggucuccuuucggugaacuuauuuuuuggg
                     *********************	10:::30	6--25	>>Contig6641.Lu0910.pre-miRNA:636.miRNA:3479	cagaggaaa-ccacuugauua
                        *********************	13:::33	9--28	>>Contig6641.Lu0910.pre-miRNA:636.miRNA:3480	aggaaa-ccacuugauuaguu
                      *********************	11:::31	7--26	>>Contig6641.Lu0910.pre-miRNA:636.miRNA:3481	agaggaaa-ccacuugauuag
                       *********************	12:::32	8--27	>>Contig6641.Lu0910.pre-miRNA:636.miRNA:3482	gaggaaa-ccacuugauuagu
                          *********************	15:::35	11--30	>>Contig6641.Lu0910.pre-miRNA:636.miRNA:3483	gaaa-ccacuugauuaguuga
                         *********************	14:::34	10--29	>>Contig6641.Lu0910.pre-miRNA:636.miRNA:3484	ggaaa-ccacuugauuaguug
>>Contig6641.Lu0910.pre-miRNA:636
	agacuuuggcagaggaaaccacuugauuaguugauuucugagcuggguuuuuuauucaaguggcuuuccucugguuuccggacgcg
	....((((((((((((((((((((((.(((..(((((.......)))))..))).)))))))).)))))))))....)))))....

###########################################################################################################################

>Contig6641.1298.0	is_MIRNA
	VAL:	2.04	MeanVal:	25.9203293333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuugg----cagaggaaa-ccacuugauuaguugauuu
            +++++||||+++++++++|++++++++-+++--+++++
            +++++----+++++++++-++++++++-+++--+++++
    REV:    aggccuuuggucuccuuucggugaacuuauuuuuuggg
                     *********************	10:::30	6--25	>>Contig6641.Lu0910.pre-miRNA:637.miRNA:3485	cagaggaaa-ccacuugauua
                        *********************	13:::33	9--28	>>Contig6641.Lu0910.pre-miRNA:637.miRNA:3486	aggaaa-ccacuugauuaguu
                      *********************	11:::31	7--26	>>Contig6641.Lu0910.pre-miRNA:637.miRNA:3487	agaggaaa-ccacuugauuag
                       *********************	12:::32	8--27	>>Contig6641.Lu0910.pre-miRNA:637.miRNA:3488	gaggaaa-ccacuugauuagu
                          *********************	15:::35	11--30	>>Contig6641.Lu0910.pre-miRNA:637.miRNA:3489	gaaa-ccacuugauuaguuga
                         *********************	14:::34	10--29	>>Contig6641.Lu0910.pre-miRNA:637.miRNA:3490	ggaaa-ccacuugauuaguug
>>Contig6641.Lu0910.pre-miRNA:637
	cuuuggcagaggaaaccacuugauuaguugauuucugagcuggguuuuuuauucaaguggcuuuccucugguuuccggac
	.((((((((((((((((((((((.(((..(((((.......)))))..))).)))))))).)))))))))....))))).

###########################################################################################################################

>Contig6649.1372.0	is_MIRNA
	VAL:	1934.67	MeanVal:	33466.628824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    ggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3491	gauagaaucauuugcagacga
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3492	uugaaguuuaauuuccaccga
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3493	auagaaucauuugcagacgac
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3494	aaguuuaauuuccaccgagca
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3495	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3496	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:638
	uuccaaucggauuuaacccaucuuuuuucccauccgucuucgaacuucucuucgaagaagaugguggcggaggcgacagcaaggagcgagagcagaaucagacagcgcgaaguaggguuggccauggccggagcugcuaacgaaucaccgagagaacgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcgg
	.(((((((.(((((...((..(((..((.(((((..((((((((......)))))))).))))).))..)))((....))..)).((....)).))))).....((.((.(((((..(((((....)))))..)))))..((......))......)).)).)))))))((((((....)))))).((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig6649.1400.0	is_MIRNA
	VAL:	1934.67	MeanVal:	33466.628824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    ggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:639.miRNA:3497	gauagaaucauuugcagacga
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:639.miRNA:3498	uugaaguuuaauuuccaccga
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:639.miRNA:3499	auagaaucauuugcagacgac
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:639.miRNA:3500	aaguuuaauuuccaccgagca
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:639.miRNA:3501	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:639.miRNA:3502	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:639
	cccauccgucuucgaacuucucuucgaagaagaugguggcggaggcgacagcaaggagcgagagcagaaucagacagcgcgaaguaggguuggccauggccggagcugcuaacgaaucaccgagagaacgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcgg
	.(((((..((((((((......)))))))).)))))..(((...((....)).....((....))............)))..(((((..(((((....)))))..))))).........((((..............((((((....)))))))))).((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig6649.1405.0	is_MIRNA
	VAL:	1934.67	MeanVal:	33466.628824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    ggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:640.miRNA:3503	gauagaaucauuugcagacga
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:640.miRNA:3504	uugaaguuuaauuuccaccga
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:640.miRNA:3505	auagaaucauuugcagacgac
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:640.miRNA:3506	aaguuuaauuuccaccgagca
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:640.miRNA:3507	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:640.miRNA:3508	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:640
	ccgucuucgaacuucucuucgaagaagaugguggcggaggcgacagcaaggagcgagagcagaaucagacagcgcgaaguaggguuggccauggccggagcugcuaacgaaucaccgagagaacgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcgg
	.((((((((.(((..(((((...))))).)))..))))))))..........((....))...........((.((.(((((..(((((....)))))..)))))..((......))......)).)).((.((((((....))))))))...((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig6649.1416.0	is_MIRNA
	VAL:	1934.67	MeanVal:	33466.628824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    ggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:641.miRNA:3509	gauagaaucauuugcagacga
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:641.miRNA:3510	uugaaguuuaauuuccaccga
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:641.miRNA:3511	auagaaucauuugcagacgac
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:641.miRNA:3512	aaguuuaauuuccaccgagca
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:641.miRNA:3513	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:641.miRNA:3514	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:641
	cuucucuucgaagaagaugguggcggaggcgacagcaaggagcgagagcagaaucagacagcgcgaaguaggguuggccauggccggagcugcuaacgaaucaccgagagaacgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcgg
	.((((((((......)).(((((((...((....)).....((....))............)))..(((((..(((((....)))))..))))).......)))).))))))......((.((((((....))))))))...((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig6649.1416.1	is_MIRNA
	VAL:	1934.67	MeanVal:	33466.628824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    ggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:642.miRNA:3515	gauagaaucauuugcagacga
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:642.miRNA:3516	uugaaguuuaauuuccaccga
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:642.miRNA:3517	auagaaucauuugcagacgac
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:642.miRNA:3518	aaguuuaauuuccaccgagca
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:642.miRNA:3519	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:642.miRNA:3520	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:642
	cuucucuucgaagaagaugguggcggaggcgacagcaaggagcgagagcagaaucagacagcgcgaaguaggguuggccauggccggagcugcuaacgaaucaccgagagaacgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcgg
	.(((((((..........(((((((...((....)).....((....))............)))..(((((..(((((....)))))..))))).......)))))))))))......((.((((((....))))))))...((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig6649.1432.0	is_MIRNA
	VAL:	1934.67	MeanVal:	33466.628824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    ggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:643.miRNA:3521	gauagaaucauuugcagacga
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:643.miRNA:3522	uugaaguuuaauuuccaccga
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:643.miRNA:3523	auagaaucauuugcagacgac
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:643.miRNA:3524	aaguuuaauuuccaccgagca
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:643.miRNA:3525	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:643.miRNA:3526	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:643
	augguggcggaggcgacagcaaggagcgagagcagaaucagacagcgcgaaguaggguuggccauggccggagcugcuaacgaaucaccgagagaacgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcgg
	.((((((((...((....)).....((....))............)))..(((((..(((((....)))))..))))).......)))))............((.((((((....))))))))...((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig6649.1434.0	is_MIRNA
	VAL:	1934.67	MeanVal:	33466.628824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    ggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:644.miRNA:3527	gauagaaucauuugcagacga
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:644.miRNA:3528	uugaaguuuaauuuccaccga
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:644.miRNA:3529	auagaaucauuugcagacgac
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:644.miRNA:3530	aaguuuaauuuccaccgagca
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:644.miRNA:3531	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:644.miRNA:3532	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:644
	gguggcggaggcgacagcaaggagcgagagcagaaucagacagcgcgaaguaggguuggccauggccggagcugcuaacgaaucaccgagagaacgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcgg
	(((((((...((....)).....((....))............)))..(((((..(((((....)))))..))))).......)))).............((.((((((....))))))))...((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig6649.1442.0	is_MIRNA
	VAL:	12352.53	MeanVal:	213678.177990333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    cggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                          *********************	31:::51	31--51	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:645.miRNA:3533	gauagaaucauuugcagacga
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:645.miRNA:3534	uugaaguuuaauuuccaccga
                                           *********************	32:::52	32--52	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:645.miRNA:3535	auagaaucauuugcagacgac
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:645.miRNA:3536	aaguuuaauuuccaccgagca
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:645.miRNA:3537	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                         *********************	30:::50	30--50	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:645.miRNA:3538	ggauagaaucauuugcagacg
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:645
	aggcgacagcaaggagcgagagcagaaucagacagcgcgaaguaggguuggccauggccggagcugcuaacgaaucaccgagagaacgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcg
	.(((...........((....))..((((..((........))..)))).)))..((((.((.(((((......((.....)).....)))))..((((((....)))))))).))))((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig6649.1456.0	is_MIRNA
	VAL:	1934.67	MeanVal:	33466.628824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    ggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:646.miRNA:3539	gauagaaucauuugcagacga
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:646.miRNA:3540	uugaaguuuaauuuccaccga
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:646.miRNA:3541	auagaaucauuugcagacgac
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:646.miRNA:3542	aaguuuaauuuccaccgagca
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:646.miRNA:3543	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:646.miRNA:3544	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:646
	agcgagagcagaaucagacagcgcgaaguaggguuggccauggccggagcugcuaacgaaucaccgagagaacgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcgg
	.((....))...........((.((.(((((..(((((....)))))..)))))..((......))......)).)).((.((((((....))))))))...((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig6649.1475.0	is_MIRNA
	VAL:	1934.67	MeanVal:	33466.628824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    ggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:647.miRNA:3545	gauagaaucauuugcagacga
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:647.miRNA:3546	uugaaguuuaauuuccaccga
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:647.miRNA:3547	auagaaucauuugcagacgac
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:647.miRNA:3548	aaguuuaauuuccaccgagca
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:647.miRNA:3549	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:647.miRNA:3550	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:647
	agcgcgaaguaggguuggccauggccggagcugcuaacgaaucaccgagagaacgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcgg
	.((.((.(((((..(((((....)))))..)))))..((......))......)).)).((.((((((....))))))))...((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig6649.1481.0	is_MIRNA
	VAL:	1934.67	MeanVal:	33466.628824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    ggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:648.miRNA:3551	gauagaaucauuugcagacga
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:648.miRNA:3552	uugaaguuuaauuuccaccga
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:648.miRNA:3553	auagaaucauuugcagacgac
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:648.miRNA:3554	aaguuuaauuuccaccgagca
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:648.miRNA:3555	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:648.miRNA:3556	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:648
	aaguaggguuggccauggccggagcugcuaacgaaucaccgagagaacgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcgg
	.(((((..(((((....)))))..))))).........((((..............((((((....)))))))))).((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig6649.1488.0	is_MIRNA
	VAL:	1934.67	MeanVal:	33466.628824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    ggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:649.miRNA:3557	gauagaaucauuugcagacga
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:649.miRNA:3558	uugaaguuuaauuuccaccga
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:649.miRNA:3559	auagaaucauuugcagacgac
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:649.miRNA:3560	aaguuuaauuuccaccgagca
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:649.miRNA:3561	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:649.miRNA:3562	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:649
	guuggccauggccggagcugcuaacgaaucaccgagagaacgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcgg
	.(((((....)))))..(((((......((.....)).....)))))..((((((....)))))).....((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig6649.1491.0	is_MIRNA
	VAL:	1934.67	MeanVal:	33466.628824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    ggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:650.miRNA:3563	gauagaaucauuugcagacga
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:650.miRNA:3564	uugaaguuuaauuuccaccga
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:650.miRNA:3565	auagaaucauuugcagacgac
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:650.miRNA:3566	aaguuuaauuuccaccgagca
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:650.miRNA:3567	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:650.miRNA:3568	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:650
	ggccauggccggagcugcuaacgaaucaccgagagaacgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcgg
	(((....)))....(((((......((.....)).....)))))..((((((....)))))).....((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig6649.1497.0	is_MIRNA
	VAL:	12352.53	MeanVal:	213678.177990333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    cggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                          *********************	31:::51	31--51	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:651.miRNA:3569	gauagaaucauuugcagacga
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:651.miRNA:3570	uugaaguuuaauuuccaccga
                                           *********************	32:::52	32--52	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:651.miRNA:3571	auagaaucauuugcagacgac
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:651.miRNA:3572	aaguuuaauuuccaccgagca
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:651.miRNA:3573	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                         *********************	30:::50	30--50	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:651.miRNA:3574	ggauagaaucauuugcagacg
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:651
	ggccggagcugcuaacgaaucaccgagagaacgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcg
	((((.((.(((((......((.....)).....)))))..((((((....)))))))).))))((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig6649.1501.0	is_MIRNA
	VAL:	24784.06	MeanVal:	428722.879338333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++----++++++-++-++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++----++++++-++-++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    guucaggcaaccugccuucucagguagcccggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                                                          *********************	63:::83	63--83	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:652.miRNA:3575	gauagaaucauuugcagacga
                                               *********************	36:::56	36--56	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:652.miRNA:3576	uugaaguuuaauuuccaccga
                                                                           *********************	64:::84	64--84	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:652.miRNA:3577	auagaaucauuugcagacgac
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:652.miRNA:3578	aaguuuaauuuccaccgagca
                                                *********************	37:::57	37--57	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:652.miRNA:3579	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                                                      *********************	59:::79	59--79	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:652.miRNA:3580	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:652
	ggagcugcuaacgaaucaccgagagaacgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcggcccgauggacucuuccguccaacggacuuggccaacgacacgugccuuugggggccggauggccccuacugcuggucggcaaucgggcagcggacacaggcgucggugccagcccggauucugacuuaaaggcguucagucauaauccagcgcacgguagcuucgcgccacuggcuuuucaaccaagcgcgaugaccaauugugcgaaucaacgguuccucucguacuagguuggauuacugucgcga
	(((((((((.......((((((.....((((....((((((.((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))....)))).............((((.((((((((....))))))))((((((.(((.....))).))))))....)))).))))))...((..(((((.(((((.((.....)).))))).))))).))....))))))))).(((.((.((...(((((((.((..(((.((..((((((........))))))..)))))..)).)))))))...)))).))).

###########################################################################################################################

>Contig6649.1501.1	is_MIRNA
	VAL:	24025.00	MeanVal:	415592.458333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++-++-++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++-++-++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    aaccugccuucucagguagcccggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:653.miRNA:3581	gauagaaucauuugcagacga
                                       *********************	28:::48	28--48	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:653.miRNA:3582	uugaaguuuaauuuccaccga
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:653.miRNA:3583	auagaaucauuugcagacgac
                                          *********************	31:::51	31--51	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:653.miRNA:3584	aaguuuaauuuccaccgagca
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:653.miRNA:3585	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:653.miRNA:3586	agcagcggauagaaucauuug
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:653
	ggagcugcuaacgaaucaccgagagaacgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcggcccgauggacucuuccguccaacggacuuggccaacgacacgugccuuugggggccggauggccccuacugcuggucggcaaucgggcagcggacacaggcgucggugccagcccggauucugacuuaaaggcguucagucauaauccagcgcacgguagcuucgcgccacuggcuuuucaaccaagcgcgaugaccaauugugcgaaucaacgguuccucucguacuagguuggauuacugucgcga
	(((((((((..((..((.....))...)).((...((((((.((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).)).)))))).((.((.(((...((((....((((.((((((((....))))))))((((((.(((.....))).))))))....))))))))..))))))).(((((.(((((.((.....)).))))).)))))...))..))))))))).(((.((.((...(((((((.((..(((.((..((((((........))))))..)))))..)).)))))))...)))).))).

###########################################################################################################################

>Contig6649.1501.2	is_MIRNA
	VAL:	24784.06	MeanVal:	428722.879338333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++----++++++-++-++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++----++++++-++-++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    guucaggcaaccugccuucucagguagcccggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                                                          *********************	63:::83	63--83	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:654.miRNA:3587	gauagaaucauuugcagacga
                                               *********************	36:::56	36--56	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:654.miRNA:3588	uugaaguuuaauuuccaccga
                                                                           *********************	64:::84	64--84	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:654.miRNA:3589	auagaaucauuugcagacgac
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:654.miRNA:3590	aaguuuaauuuccaccgagca
                                                *********************	37:::57	37--57	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:654.miRNA:3591	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                                                      *********************	59:::79	59--79	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:654.miRNA:3592	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:654
	ggagcugcuaacgaaucaccgagagaacgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcggcccgauggacucuuccguccaacggacuuggccaacgacacgugccuuugggggccggauggccccuacugcuggucggcaaucgggcagcggacacaggcgucggugccagcccggauucugacuuaaaggcguucagucauaauccagcgcacgguagcuucgcgccacuggcuuuucaaccaagcgcgaugaccaauugugcgaaucaacgguuccucucguacuagguuggauuacugucgcga
	(((((((((.......((((((.....((((....((((((.((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))....)))).............((((.((((((((....))))))))((((((.(((.....))).))))))....)))).))))))...((..(((((.(((((.((.....)).))))).))))).))....))))))))).(((.((......(((((((.((..(((.((..((((((........))))))..)))))..)).))))))).....)).))).

###########################################################################################################################

>Contig6649.1504.0	is_MIRNA
	VAL:	1934.67	MeanVal:	33466.628824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    ggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:655.miRNA:3593	gauagaaucauuugcagacga
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:655.miRNA:3594	uugaaguuuaauuuccaccga
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:655.miRNA:3595	auagaaucauuugcagacgac
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:655.miRNA:3596	aaguuuaauuuccaccgagca
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:655.miRNA:3597	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:655.miRNA:3598	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:655
	gcugcuaacgaaucaccgagagaacgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcgg
	.(((((......((.....)).....)))))..((((((....)))))).....((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig6649.1507.0	is_MIRNA
	VAL:	1934.67	MeanVal:	33466.628824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    ggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:656.miRNA:3599	gauagaaucauuugcagacga
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:656.miRNA:3600	uugaaguuuaauuuccaccga
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:656.miRNA:3601	auagaaucauuugcagacgac
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:656.miRNA:3602	aaguuuaauuuccaccgagca
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:656.miRNA:3603	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:656.miRNA:3604	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:656
	gcuaacgaaucaccgagagaacgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcgg
	(((......((.....)).....))).((.((((((....))))))))...((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig6649.1518.0	is_MIRNA
	VAL:	1934.67	MeanVal:	33466.628824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    ggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:657.miRNA:3605	gauagaaucauuugcagacga
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:657.miRNA:3606	uugaaguuuaauuuccaccga
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:657.miRNA:3607	auagaaucauuugcagacgac
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:657.miRNA:3608	aaguuuaauuuccaccgagca
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:657.miRNA:3609	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:657.miRNA:3610	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:657
	accgagagaacgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcgg
	.((((..............((((((....)))))))))).((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig6649.1519.0	is_MIRNA
	VAL:	24025.00	MeanVal:	415592.458333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++-++-++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++-++-++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    aaccugccuucucagguagcccggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:658.miRNA:3611	gauagaaucauuugcagacga
                                       *********************	28:::48	28--48	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:658.miRNA:3612	uugaaguuuaauuuccaccga
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:658.miRNA:3613	auagaaucauuugcagacgac
                                          *********************	31:::51	31--51	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:658.miRNA:3614	aaguuuaauuuccaccgagca
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:658.miRNA:3615	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:658.miRNA:3616	agcagcggauagaaucauuug
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:658
	ccgagagaacgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcggcccgauggacucuuccguccaacggacuuggccaacgacacgugccuuugggggccggauggccccuacugcuggucggcaaucgggcagcggacacaggcgucggugccagcccggauucugacuuaaaggcguucagucauaauccagcgcacgguagcuucgcgccacuggcuuuucaaccaagcgcgaugaccaauugugcgaaucaacgguuccucucguacuagguuggauuacugucgcgacg
	.((((((...((((...((((((.((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).)).)))))).((.((.(((...((((....((((.((((((((....))))))))((((((.(((.....))).))))))....))))))))..))))))).(((((.(((((.((.....)).))))).)))))..((((((((....((((((...(((........))).))))))..)))....)))))........))))))))))......(((((((....))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig6649.1528.0	is_MIRNA
	VAL:	18790.22	MeanVal:	325039.4699385	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            +++++-++-++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            +++++-++-++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    accugccuucucagguagcccggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:659.miRNA:3617	gauagaaucauuugcagacga
                                      *********************	27:::47	27--47	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:659.miRNA:3618	uugaaguuuaauuuccaccga
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:659.miRNA:3619	auagaaucauuugcagacgac
                                         *********************	30:::50	30--50	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:659.miRNA:3620	aaguuuaauuuccaccgagca
                                       *********************	28:::48	28--48	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:659.miRNA:3621	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:659.miRNA:3622	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:659
	cgagcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcggcccgauggacucuuccguccaacggacuuggccaacgacacgugccuuugggggccggauggccccuacugcuggucggcaaucgggcagcggacacaggcgucggugccagcccggauucugacuuaaaggcguucagucauaauccagcgcacgguagcuucgcgccacuggcuuuucaaccaagcgcgaugaccaauugugcgaaucaacgguuccucucguacuagguuggauuacugucgcg
	.(((((((.(((((.((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).)).))))).(((.((.(((...((((....((((.((((((((....))))))))((((((.(((.....))).))))))....))))))))..))))).)))...)))).)))....(((..((((...((((((((....(((....((((((...(((........))).))))))..)))....((((((..............))))))...)))))))))))).))).

###########################################################################################################################

>Contig6649.1531.0	is_MIRNA
	VAL:	18790.22	MeanVal:	325039.4699385	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            +++++-++-++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            +++++-++-++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    accugccuucucagguagcccggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:660.miRNA:3623	gauagaaucauuugcagacga
                                      *********************	27:::47	27--47	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:660.miRNA:3624	uugaaguuuaauuuccaccga
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:660.miRNA:3625	auagaaucauuugcagacgac
                                         *********************	30:::50	30--50	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:660.miRNA:3626	aaguuuaauuuccaccgagca
                                       *********************	28:::48	28--48	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:660.miRNA:3627	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:660.miRNA:3628	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:660
	gcagauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcggcccgauggacucuuccguccaacggacuuggccaacgacacgugccuuugggggccggauggccccuacugcuggucggcaaucgggcagcggacacaggcgucggugccagcccggauucugacuuaaaggcguucagucauaauccagcgcacgguagcuucgcgccacuggcuuuucaaccaagcgcgaugaccaauugugcgaaucaacgguuccucucguacuagguuggauuacugucgcg
	.((((.(((((.((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).)).))))).(((.((.(((...((((....((((.((((((((....))))))))((((((.(((.....))).))))))....))))))))..))))).)))...))))........(((..((((...((((((((....(((....((((((...(((........))).))))))..)))....((((((..............))))))...)))))))))))).))).

###########################################################################################################################

>Contig6649.1533.0	is_MIRNA
	VAL:	1934.67	MeanVal:	33466.628824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    ggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:661.miRNA:3629	gauagaaucauuugcagacga
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:661.miRNA:3630	uugaaguuuaauuuccaccga
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:661.miRNA:3631	auagaaucauuugcagacgac
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:661.miRNA:3632	aaguuuaauuuccaccgagca
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:661.miRNA:3633	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:661.miRNA:3634	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:661
	agauuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcgg
	.((.((((((....))))))))...((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig6649.1535.0	is_MIRNA
	VAL:	24025.00	MeanVal:	415592.458333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++-++-++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++-++-++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    aaccugccuucucagguagcccggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                                                  *********************	55:::75	55--75	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:662.miRNA:3635	gauagaaucauuugcagacga
                                       *********************	28:::48	28--48	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:662.miRNA:3636	uugaaguuuaauuuccaccga
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:662.miRNA:3637	auagaaucauuugcagacgac
                                          *********************	31:::51	31--51	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:662.miRNA:3638	aaguuuaauuuccaccgagca
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:662.miRNA:3639	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:662.miRNA:3640	agcagcggauagaaucauuug
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:662
	auuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcggcccgauggacucuuccguccaacggacuuggccaacgacacgugccuuugggggccggauggccccuacugcuggucggcaaucgggcagcggacacaggcgucggugccagcccggauucugacuuaaaggcguucagucauaauccagcgcacgguagcuucgcgccacuggcuuuucaaccaagcgcgaugaccaauugugcgaaucaacgguuccucucguacuagguuggauuacugucgcg
	.((((((.((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).)).)))))).((.((.(((...((((....((((.((((((((....))))))))((((((.(((.....))).))))))....))))))))..))))))).(((((.(((((.((.....)).))))).))))).(((.(((((((..((((((...(((........))).))))))...(((((.((((((..............))))))...))))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig6649.1536.0	is_MIRNA
	VAL:	1934.67	MeanVal:	33466.628824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    ggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:663.miRNA:3641	gauagaaucauuugcagacga
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:663.miRNA:3642	uugaaguuuaauuuccaccga
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:663.miRNA:3643	auagaaucauuugcagacgac
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:663.miRNA:3644	aaguuuaauuuccaccgagca
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:663.miRNA:3645	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:663.miRNA:3646	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:663
	uuggacugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcgg
	.((((((....)))))).....((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig6649.1540.0	is_MIRNA
	VAL:	1934.67	MeanVal:	33466.628824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    ggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:664.miRNA:3647	gauagaaucauuugcagacga
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:664.miRNA:3648	uugaaguuuaauuuccaccga
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:664.miRNA:3649	auagaaucauuugcagacgac
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:664.miRNA:3650	aaguuuaauuuccaccgagca
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:664.miRNA:3651	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:664.miRNA:3652	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:664
	acugaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcgg
	.((((((....)))))).((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig6649.1543.0	is_MIRNA
	VAL:	1934.67	MeanVal:	33466.628824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    ggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:665.miRNA:3653	gauagaaucauuugcagacga
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:665.miRNA:3654	uugaaguuuaauuuccaccga
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:665.miRNA:3655	auagaaucauuugcagacgac
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:665.miRNA:3656	aaguuuaauuuccaccgagca
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:665.miRNA:3657	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:665.miRNA:3658	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:665
	gaugaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcgg
	((((....))))...((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig6649.1546.0	is_MIRNA
	VAL:	162610.56	MeanVal:	2812891.71364583	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    cucagguagcccggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:666.miRNA:3659	gauagaaucauuugcagacga
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:666.miRNA:3660	uugaaguuuaauuuccaccga
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:666.miRNA:3661	auagaaucauuugcagacgac
                                *********************	21:::41	21--41	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:666.miRNA:3662	aaguuuaauuuccaccgagca
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:666.miRNA:3663	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:666.miRNA:3664	agcagcggauagaaucauuug
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:666
	gaguccaucgggccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcggcccgauggacucuuccguccaacggacuuggccaacgacacgugccuuugggggccggauggccccuacugcuggucggcaaucgggcagcggacacaggcgucggugccagcccggauucugacuuaaaggcguucagucauaauccagcgcacgguagcuucgcgccacuggcuuuucaaccaagcgcgaugaccaauugugcgaaucaacgguuccucucguacuagguuggauuacugucgcg
	((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).((((.....)))).(((((...((((....((((.((((((((....))))))))((((((.(((.....))).))))))....))))))))..)))))...(((((.(((((.((.....)).))))).))))).(((.(((((((..((((((...(((........))).))))))...(((((.((((((..............))))))...))))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig6649.1557.0	is_MIRNA
	VAL:	1934.67	MeanVal:	33466.628824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggauc-guggc
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++--++++---------+++++---|+++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--------+++++||++++-------||+++++----+++++
    REV:    ggcggaacuucaaauuaaagguggcucgucgccuaucuuaguaaacgucugcugaauuuaugcgcug--ccccauaacau--ucaccgucucaccg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:667.miRNA:3665	gauagaaucauuugcagacga
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:667.miRNA:3666	uugaaguuuaauuuccaccga
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:667.miRNA:3667	auagaaucauuugcagacgac
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:667.miRNA:3668	aaguuuaauuuccaccgagca
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:667.miRNA:3669	ugaaguuuaauuuccaccgag
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:667.miRNA:3670	agcggauagaaucauuugcag
>>Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:667
	gccgccuugaaguuuaauuuccaccgagcagcggauagaaucauuugcagacgacgaaucgaagcgacauggggcugaaucucaguggaucguggcagcaaggccacucugccacuuacaauaccccgucgcguauuuaagucgucugcaaaugauucuauccgcugcucgguggaaauuaaacuucaaggcgg
	.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((........(((((..((((.........(((((...(((((......)))))....))))).......)))))))))........))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig6704.596.0	is_MIRNA
	VAL:	2.75	MeanVal:	12.0117973333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguauauaauagggaaguuuguucuggugauugggc-aguacgaau--gauguua
            +++++++++-+++-----++++-++-++++--++++|++++++++-||+++++++
            +++++++++-+++|||||++++-++-++++||++++-++++++++---+++++++
    REV:    auauauauuuucc-----aauauggacacu--uccguuuauguuuuuguuacgau
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig6704.Lu0910.pre-miRNA:668.miRNA:3671	uauauaauagggaaguuuguu
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig6704.Lu0910.pre-miRNA:668.miRNA:3672	auauaauagggaaguuuguuc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig6704.Lu0910.pre-miRNA:668.miRNA:3673	guauauaauagggaaguuugu
                                              *********************	35:::55	35--52	>>Contig6704.Lu0910.pre-miRNA:668.miRNA:3674	gc-aguacgaau--gauguua
>>Contig6704.Lu0910.pre-miRNA:668
	guuaugguggugugguuccauugucugucuguauguaauaaauguauauaauagggaaguuuguucuggugauugggcaguacgaaugauguuauguuaucauccaguuuuagcauuguuuuuguauuugccuucacagguauaaccuuuuauauauagaccgugaugcugcaucucacagcaaaacuguauuagaguuaauaccuuuucaguggauagacauguuaauggaaccgaucggaguccauaaa
	.((((((((((.(((((((((((..(((((((..........(((((((((.(((.....((((.((.((((..((((((((((((.(((((((................)))))))...)))))))).)))))))).)).))))))).)))))))))..((....(((((.......)))))..((((....((.((....))))...)))))))))))))...)))))))))))))))....)))))).

###########################################################################################################################

>Contig6704.596.1	is_MIRNA
	VAL:	2.58	MeanVal:	8.9855785	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguauauaauagggaaguuuguucuggugauugggc-aguac--gaaugauguua
            +++++++++-+++-----++++-++-++++--++++|+++++||+++--++++++
            +++++++++-+++|||||++++-++-++++||++++-+++++--+++--++++++
    REV:    auauauauuuucc-----aauauggacacu--uccguuuauguuuuuguuacgau
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig6704.Lu0910.pre-miRNA:669.miRNA:3675	uauauaauagggaaguuuguu
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig6704.Lu0910.pre-miRNA:669.miRNA:3676	auauaauagggaaguuuguuc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig6704.Lu0910.pre-miRNA:669.miRNA:3677	guauauaauagggaaguuugu
>>Contig6704.Lu0910.pre-miRNA:669
	guuaugguggugugguuccauugucugucuguauguaauaaauguauauaauagggaaguuuguucuggugauugggcaguacgaaugauguuauguuaucauccaguuuuagcauuguuuuuguauuugccuucacagguauaaccuuuuauauauagaccgugaugcugcaucucacagcaaaacuguauuagaguuaauaccuuuucaguggauagacauguuaauggaaccgaucggaguccauaaa
	.((((((((((.(((((((((((..(((((((..........(((((((((.(((.....((((.((.((((..((((((((((((..((((((................))))))..)))..))))).)))))))).)).))))))).)))))))))..((....(((((.......)))))..((((....((.((....))))...)))))))))))))...)))))))))))))))....)))))).

###########################################################################################################################

>Contig6896.859.0	is_MIRNA
	VAL:	821.09	MeanVal:	3694.90725	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaaaaaaauuuuggaacaaaaaa-ggcc
            +++++++++++++--++-+++++--|++++
            +++++++++++++--++|+++++---++++
    REV:    uuuuuuuuuugggguuu-guuuuggcccgg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig6896.Lu0910.pre-miRNA:670.miRNA:3678	aaaaaaaaauuuuggaacaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig6896.Lu0910.pre-miRNA:670.miRNA:3679	aaaaaaaauuuuggaacaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig6896.Lu0910.pre-miRNA:670.miRNA:3680	aaaaaaauuuuggaacaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig6896.Lu0910.pre-miRNA:670.miRNA:3681	aaaaaauuuuggaacaaaaaa
>>Contig6896.Lu0910.pre-miRNA:670
	auggggcgcccuuuuuucccccggaagggggggaaaacggguuuucccccaaaaucggggggaaaacccaggaaaaaaaaauuuuggaacaaaaaaggccacccaaaaagggccgggaaacccgaaaaaaaagggcccgguuuuguuugggguuuuuuuuuu
	.((((..((((((((..(((((....)))))..)))).))))((((((((......))))))))..)))).(((((((((((((..((.(((((..((((.(((.....))).((((...)))).........))))...)))))))..)))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig6896.869.0	is_MIRNA
	VAL:	821.09	MeanVal:	3694.90725	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaaaaaaauuuuggaacaaaaaa-ggcc
            +++++++++++++--++-+++++--|++++
            +++++++++++++--++|+++++---++++
    REV:    uuuuuuuuuugggguuu-guuuuggcccgg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig6896.Lu0910.pre-miRNA:671.miRNA:3682	aaaaaaaaauuuuggaacaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig6896.Lu0910.pre-miRNA:671.miRNA:3683	aaaaaaaauuuuggaacaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig6896.Lu0910.pre-miRNA:671.miRNA:3684	aaaaaaauuuuggaacaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig6896.Lu0910.pre-miRNA:671.miRNA:3685	aaaaaauuuuggaacaaaaaa
>>Contig6896.Lu0910.pre-miRNA:671
	cuuuuuucccccggaagggggggaaaacggguuuucccccaaaaucggggggaaaacccaggaaaaaaaaauuuuggaacaaaaaaggccacccaaaaagggccgggaaacccgaaaaaaaagggcccgguuuuguuugggguuuuuuuuuu
	.((((..(((((....)))))..)))).((((((((((((.......))))))))))))..(((((((((((((..((.(((((..((((.(((.....))).((((...)))).........))))...)))))))..)))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig6896.896.0	is_MIRNA
	VAL:	821.09	MeanVal:	3694.90725	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaaaaaaauuuuggaacaaaaaa-ggcc
            +++++++++++++--++-+++++--|++++
            +++++++++++++--++|+++++---++++
    REV:    uuuuuuuuuugggguuu-guuuuggcccgg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig6896.Lu0910.pre-miRNA:672.miRNA:3686	aaaaaaaaauuuuggaacaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig6896.Lu0910.pre-miRNA:672.miRNA:3687	aaaaaaaauuuuggaacaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig6896.Lu0910.pre-miRNA:672.miRNA:3688	aaaaaaauuuuggaacaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig6896.Lu0910.pre-miRNA:672.miRNA:3689	aaaaaauuuuggaacaaaaaa
>>Contig6896.Lu0910.pre-miRNA:672
	cggguuuucccccaaaaucggggggaaaacccaggaaaaaaaaauuuuggaacaaaaaaggccacccaaaaagggccgggaaacccgaaaaaaaagggcccgguuuuguuugggguuuuuuuuuu
	.((((((((((((.......))))))))))))..(((((((((((((..((.(((((..((((.(((.....))).((((...)))).........))))...)))))))..)))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig6897.1067.0	is_MIRNA
	VAL:	46.21	MeanVal:	521.199979166666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccccc--uucuuuuuuuuuggcuuuuuaa
            +++++++-||++++++++++++++-----+++
            +++++++---++++++++++++++---||+++
    REV:    aagggggaaaaggaaaaaaaaacuuuu--auu
                       *********************	12:::32	10--30	>>Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3690	ucuuuuuuuuuggcuuuuuaa
                      *********************	11:::31	9--29	>>Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3691	uucuuuuuuuuuggcuuuuua
                  *********************	7:::27	7--25	>>Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3692	cc--uucuuuuuuuuuggcuu
                   *********************	8:::28	8--26	>>Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3693	c--uucuuuuuuuuuggcuuu
                 *********************	6:::26	6--24	>>Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3694	ccc--uucuuuuuuuuuggcu
                     *********************	10:::30	9--28	>>Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3695	-uucuuuuuuuuuggcuuuuu
>>Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673
	gcccccuccccaaaagggaaccccggggucgguuguacccccagccccaaacuuuccccccuucuuuuuuuuuggcuuuuuaauuuuucuuuauuuucaaaaaaaaaggaaaagggggaauacuuuucccuuuuggggaacgca
	((....((((((((((((((....(((((.((........)).))))).....(((((((.((((((((((((((.....(((.......)))...))))))))))))))...))))))).....))))))))))))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig6897.1072.0	is_MIRNA
	VAL:	46.21	MeanVal:	521.199979166666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccccc--uucuuuuuuuuuggcuuuuuaa
            +++++++-||++++++++++++++-----+++
            +++++++---++++++++++++++---||+++
    REV:    aagggggaaaaggaaaaaaaaacuuuu--auu
                       *********************	12:::32	10--30	>>Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:674.miRNA:3696	ucuuuuuuuuuggcuuuuuaa
                      *********************	11:::31	9--29	>>Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:674.miRNA:3697	uucuuuuuuuuuggcuuuuua
                  *********************	7:::27	7--25	>>Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:674.miRNA:3698	cc--uucuuuuuuuuuggcuu
                   *********************	8:::28	8--26	>>Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:674.miRNA:3699	c--uucuuuuuuuuuggcuuu
                 *********************	6:::26	6--24	>>Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:674.miRNA:3700	ccc--uucuuuuuuuuuggcu
                     *********************	10:::30	9--28	>>Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:674.miRNA:3701	-uucuuuuuuuuuggcuuuuu
>>Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:674
	cuccccaaaagggaaccccggggucgguuguacccccagccccaaacuuuccccccuucuuuuuuuuuggcuuuuuaauuuuucuuuauuuucaaaaaaaaaggaaaagggggaauacuuuucccuuuuggggaa
	.((((((((((((((....(((((.((........)).))))).....(((((((.((((((((((((((.....(((.......)))...))))))))))))))...))))))).....)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig6923.754.0	is_MIRNA
	VAL:	1.38	MeanVal:	7.3023325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuuaggaaaaaaa--ugugcccccccuuuuuuucccc
            ++--+++++++++++||++++++++++++---+++++++
            ++--+++++++++++--++++++++++++|||+++++++
    REV:    auuuauucuuuuuuuuggcgcgggggggg---gaggggg
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig6923.Lu0910.pre-miRNA:675.miRNA:3702	uuuaggaaaaaaa--ugugcc
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig6923.Lu0910.pre-miRNA:675.miRNA:3703	guuuaggaaaaaaa--ugugc
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig6923.Lu0910.pre-miRNA:675.miRNA:3704	uuaggaaaaaaa--ugugccc
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig6923.Lu0910.pre-miRNA:675.miRNA:3705	uaggaaaaaaa--ugugcccc
>>Contig6923.Lu0910.pre-miRNA:675
	ccccccgggggauauaaaaaaaaaggggggguuuucccccugggagagcccccucgggggccuguccuuuuuuccccaccccgccgcccuguuuaggaaaaaaaugugcccccccuuuuuuuccccucucugggggagggggggggcgcgguuuuuuuucuuauuuaaaccauccucugcguggggggugauauuucuuuauuauuuuuuuuuguggugguggggggugggggc
	.(((((.(((((............((((((((((((((...)))))))))))))).((((....))))....))))).((((((((((.((..(((((((((((((((((((((((...(((((((.....)))))))))))))))))))..)))))))))))..))...((((((((....)))))))).........................))))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>Contig6923.788.0	is_MIRNA
	VAL:	1.38	MeanVal:	7.3023325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuuaggaaaaaaa--ugugcccccccuuuuuuucccc
            ++--+++++++++++||++++++++++++---+++++++
            ++--+++++++++++--++++++++++++|||+++++++
    REV:    auuuauucuuuuuuuuggcgcgggggggg---gaggggg
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig6923.Lu0910.pre-miRNA:676.miRNA:3706	uuuaggaaaaaaa--ugugcc
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig6923.Lu0910.pre-miRNA:676.miRNA:3707	guuuaggaaaaaaa--ugugc
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig6923.Lu0910.pre-miRNA:676.miRNA:3708	uuaggaaaaaaa--ugugccc
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig6923.Lu0910.pre-miRNA:676.miRNA:3709	uaggaaaaaaa--ugugcccc
>>Contig6923.Lu0910.pre-miRNA:676
	ucccccugggagagcccccucgggggccuguccuuuuuuccccaccccgccgcccuguuuaggaaaaaaaugugcccccccuuuuuuuccccucucugggggagggggggggcgcgguuuuuuuucuuauuuaaaccauccucugcguggggggugauauuucuuuauuauuuuuuuuuguggugguggggggugggggc
	.(((((.((((.((((((....)))).)).)))).......((.((((((((((.((..(((((((((((((((((((((((...(((((((.....)))))))))))))))))))..)))))))))))..))...((((((((....)))))))).........................)))))))))))).))))).

###########################################################################################################################

>Contig6923.842.0	is_MIRNA
	VAL:	1.38	MeanVal:	7.3023325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuuaggaaaaaaa--ugugcccccccuuuuuuucccc
            ++--+++++++++++||++++++++++++---+++++++
            ++--+++++++++++--++++++++++++|||+++++++
    REV:    auuuauucuuuuuuuuggcgcgggggggg---gaggggg
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig6923.Lu0910.pre-miRNA:677.miRNA:3710	uuuaggaaaaaaa--ugugcc
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig6923.Lu0910.pre-miRNA:677.miRNA:3711	guuuaggaaaaaaa--ugugc
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig6923.Lu0910.pre-miRNA:677.miRNA:3712	uuaggaaaaaaa--ugugccc
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig6923.Lu0910.pre-miRNA:677.miRNA:3713	uaggaaaaaaa--ugugcccc
>>Contig6923.Lu0910.pre-miRNA:677
	cuguuuaggaaaaaaaugugcccccccuuuuuuuccccucucugggggagggggggggcgcgguuuuuuuucuuauuuaaaccauccucugcguggggggugauauuucuuuauuauuuuuuuuugugguggugggggguggg
	.((..(((((((((((((((((((((((...(((((((.....)))))))))))))))))))..)))))))))))..))..(((((((((((..((..(((((((......)))))))..)).........))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig6923.842.1	is_MIRNA
	VAL:	1.38	MeanVal:	7.3023325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuuaggaaaaaaa--ugugcccccccuuuuuuucccc
            ++--+++++++++++||++++++++++++---+++++++
            ++--+++++++++++--++++++++++++|||+++++++
    REV:    auuuauucuuuuuuuuggcgcgggggggg---gaggggg
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig6923.Lu0910.pre-miRNA:678.miRNA:3714	uuuaggaaaaaaa--ugugcc
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig6923.Lu0910.pre-miRNA:678.miRNA:3715	guuuaggaaaaaaa--ugugc
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig6923.Lu0910.pre-miRNA:678.miRNA:3716	uuaggaaaaaaa--ugugccc
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig6923.Lu0910.pre-miRNA:678.miRNA:3717	uaggaaaaaaa--ugugcccc
>>Contig6923.Lu0910.pre-miRNA:678
	cuguuuaggaaaaaaaugugcccccccuuuuuuuccccucucugggggagggggggggcgcgguuuuuuuucuuauuuaaaccauccucugcguggggggugauauuucuuuauuauuuuuuuuugugguggugggggguggg
	.((..(((((((((((((((((((((((...(((((((.....)))))))))))))))))))..)))))))))))..))..(((((((((((..(((((((((((......))))))))))).........))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7024.103.0	is_MIRNA
	VAL:	19.45	MeanVal:	355.736012666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            ++-+++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            ++-+++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    uugucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:3718	uuuugguuugacagguggaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:3719	uugguuugacagguggaaugu
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:3720	ugguuugacagguggaauguu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:3721	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:3722	guuuugguuugacagguggaa
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:3723	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:679
	acauugauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguacccaug
	.(((((...((((.((.(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..))))))))).)).....(((((((((((((((((((((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))))))))))..)))))))))))...)))).)))))......(((.((..((..((....))....))..)).)))...

###########################################################################################################################

>Contig7024.103.1	is_MIRNA
	VAL:	19.45	MeanVal:	355.736012666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            ++-+++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            ++-+++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    uugucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:680.miRNA:3724	uuuugguuugacagguggaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:680.miRNA:3725	uugguuugacagguggaaugu
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:680.miRNA:3726	ugguuugacagguggaauguu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:680.miRNA:3727	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:680.miRNA:3728	guuuugguuugacagguggaa
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:680.miRNA:3729	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:680
	acauugauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguacccaug
	.(((((...((((.((.(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..))))))))).)).....(((((((((((((((((..((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))..))))))..)))))))))))...)))).)))))......(((.((..((..((....))....))..)).)))...

###########################################################################################################################

>Contig7024.103.2	is_MIRNA
	VAL:	19.45	MeanVal:	355.736012666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            ++-+++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            ++-+++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    uugucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:681.miRNA:3730	uuuugguuugacagguggaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:681.miRNA:3731	uugguuugacagguggaaugu
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:681.miRNA:3732	ugguuugacagguggaauguu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:681.miRNA:3733	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:681.miRNA:3734	guuuugguuugacagguggaa
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:681.miRNA:3735	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:681
	acauugauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguacccaug
	.(((((...((((.((.(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..))))))))).)).....(((((((((((((((((((((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))))))))))..)))))))))))...)))).)))))......(((((((........)))))))((((......)))).

###########################################################################################################################

>Contig7024.108.0	is_MIRNA
	VAL:	27.48	MeanVal:	502.596232666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            +++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            +++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    ucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                           *********************	32:::52	30--50	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:682.miRNA:3736	uuuugguuugacagguggaau
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:682.miRNA:3737	ugguuugacagguggaauguu
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:682.miRNA:3738	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:682.miRNA:3739	uugguuugacagguggaaugu
                                          *********************	31:::51	29--49	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:682.miRNA:3740	guuuugguuugacagguggaa
                                         *********************	30:::50	28--48	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:682.miRNA:3741	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:682
	gauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguacccaug
	((((((((....(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..)))))))))((((....(((((((((((((((((((((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))))))))))..))))))))))).(((((..........)))))...))))..))))))))...((((......)))).

###########################################################################################################################

>Contig7024.108.1	is_MIRNA
	VAL:	27.48	MeanVal:	502.596232666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            +++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            +++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    ucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                           *********************	32:::52	30--50	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:683.miRNA:3742	uuuugguuugacagguggaau
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:683.miRNA:3743	ugguuugacagguggaauguu
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:683.miRNA:3744	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:683.miRNA:3745	uugguuugacagguggaaugu
                                          *********************	31:::51	29--49	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:683.miRNA:3746	guuuugguuugacagguggaa
                                         *********************	30:::50	28--48	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:683.miRNA:3747	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:683
	gauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguacccaug
	((((((((....(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..)))))))))((((....(((((((((((((((((..((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))..))))))..))))))))))).(((((..........)))))...))))..))))))))...((((......)))).

###########################################################################################################################

>Contig7024.111.0	is_MIRNA
	VAL:	19.45	MeanVal:	355.736012666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            ++-+++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            ++-+++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    uugucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:684.miRNA:3748	uuuugguuugacagguggaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:684.miRNA:3749	uugguuugacagguggaaugu
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:684.miRNA:3750	ugguuugacagguggaauguu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:684.miRNA:3751	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:684.miRNA:3752	guuuugguuugacagguggaa
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:684.miRNA:3753	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:684
	aucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguacccaug
	.((((.((.(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..))))))))).)).....(((((((((((((((((((((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))))))))))..)))))))))))...))))..((.((..((((((.....))))))...)))).((((......)))).

###########################################################################################################################

>Contig7024.111.1	is_MIRNA
	VAL:	19.45	MeanVal:	355.736012666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            ++-+++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            ++-+++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    uugucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:685.miRNA:3754	uuuugguuugacagguggaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:685.miRNA:3755	uugguuugacagguggaaugu
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:685.miRNA:3756	ugguuugacagguggaauguu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:685.miRNA:3757	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:685.miRNA:3758	guuuugguuugacagguggaa
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:685.miRNA:3759	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:685
	aucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguacccaug
	.((((.((.(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..))))))))).)).....(((((((((((((((((..((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))..))))))..)))))))))))...))))..((.((..((((((.....))))))...)))).((((......)))).

###########################################################################################################################

>Contig7024.116.0	is_MIRNA
	VAL:	19.45	MeanVal:	355.736012666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            ++-+++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            ++-+++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    uugucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:686.miRNA:3760	uuuugguuugacagguggaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:686.miRNA:3761	uugguuugacagguggaaugu
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:686.miRNA:3762	ugguuugacagguggaauguu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:686.miRNA:3763	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:686.miRNA:3764	guuuugguuugacagguggaa
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:686.miRNA:3765	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:686
	aaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguacccaug
	.((.(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..))))))))).)).....(((((((((((((((((((((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))))))))))..))))))))))).(((.....((.((..((((((.....))))))...)))).....)))........

###########################################################################################################################

>Contig7024.116.1	is_MIRNA
	VAL:	19.45	MeanVal:	355.736012666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            ++-+++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            ++-+++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    uugucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:687.miRNA:3766	uuuugguuugacagguggaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:687.miRNA:3767	uugguuugacagguggaaugu
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:687.miRNA:3768	ugguuugacagguggaauguu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:687.miRNA:3769	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:687.miRNA:3770	guuuugguuugacagguggaa
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:687.miRNA:3771	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:687
	aaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguacccaug
	.((.(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..))))))))).)).....(((((((((((((((((..((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))..))))))..))))))))))).(((.....((.((..((((((.....))))))...)))).....)))........

###########################################################################################################################

>Contig7024.119.0	is_MIRNA
	VAL:	27.48	MeanVal:	502.596232666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            +++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            +++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    ucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                           *********************	32:::52	30--50	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:688.miRNA:3772	uuuugguuugacagguggaau
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:688.miRNA:3773	ugguuugacagguggaauguu
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:688.miRNA:3774	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:688.miRNA:3775	uugguuugacagguggaaugu
                                          *********************	31:::51	29--49	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:688.miRNA:3776	guuuugguuugacagguggaa
                                         *********************	30:::50	28--48	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:688.miRNA:3777	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:688
	gaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguacccaug
	.(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..)))))))))........(((((((((((((((((((((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))))))))))..))))))))))).(((.....((.((..((((((.....))))))...)))).....)))........

###########################################################################################################################

>Contig7024.119.1	is_MIRNA
	VAL:	27.48	MeanVal:	502.596232666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            +++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            +++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    ucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                           *********************	32:::52	30--50	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:689.miRNA:3778	uuuugguuugacagguggaau
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:689.miRNA:3779	ugguuugacagguggaauguu
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:689.miRNA:3780	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:689.miRNA:3781	uugguuugacagguggaaugu
                                          *********************	31:::51	29--49	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:689.miRNA:3782	guuuugguuugacagguggaa
                                         *********************	30:::50	28--48	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:689.miRNA:3783	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:689
	gaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguacccaug
	.(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..)))))))))........(((((((((((((((((..((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))..))))))..))))))))))).(((.....((.((..((((((.....))))))...)))).....)))........

###########################################################################################################################

>Contig7024.25.0	is_MIRNA
	VAL:	19.45	MeanVal:	355.736012666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            ++-+++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            ++-+++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    uugucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:690.miRNA:3784	uuuugguuugacagguggaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:690.miRNA:3785	uugguuugacagguggaaugu
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:690.miRNA:3786	ugguuugacagguggaauguu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:690.miRNA:3787	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:690.miRNA:3788	guuuugguuugacagguggaa
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:690.miRNA:3789	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:690
	ccauggguggaauacaaaggcacaguggcagcaaacgaacugcagacaaagcagaaggaaauagagguugaagcuaauacauugauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguacccaugu
	.((((((((...............((.((((........))))..))....((.(((((..(((.(((((...(((((.(((((...((((.((.(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..))))))))).)).....(((((((((((((((((((((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))))))))))..)))))))))))...)))).)))))..)))))....))))))))....))))).))....)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7024.25.1	is_MIRNA
	VAL:	19.45	MeanVal:	355.736012666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            ++-+++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            ++-+++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    uugucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:691.miRNA:3790	uuuugguuugacagguggaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:691.miRNA:3791	uugguuugacagguggaaugu
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:691.miRNA:3792	ugguuugacagguggaauguu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:691.miRNA:3793	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:691.miRNA:3794	guuuugguuugacagguggaa
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:691.miRNA:3795	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:691
	ccauggguggaauacaaaggcacaguggcagcaaacgaacugcagacaaagcagaaggaaauagagguugaagcuaauacauugauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguacccaugu
	.((((((((...............((.((((........))))..))....((.(((((..(((.(((((...(((((.(((((...((((.((.(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..))))))))).)).....(((((((((((((((((..((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))..))))))..)))))))))))...)))).)))))..)))))....))))))))....))))).))....)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7024.4.0	is_MIRNA
	VAL:	19.45	MeanVal:	355.736012666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            ++-+++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            ++-+++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    uugucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:692.miRNA:3796	uuuugguuugacagguggaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:692.miRNA:3797	uugguuugacagguggaaugu
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:692.miRNA:3798	ugguuugacagguggaauguu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:692.miRNA:3799	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:692.miRNA:3800	guuuugguuugacagguggaa
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:692.miRNA:3801	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:692
	cgcguccgcauuuuugcuaggccauggguggaauacaaaggcacaguggcagcaaacgaacugcagacaaagcagaaggaaauagagguugaagcuaauacauugauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggaggua
	.((.((((((..((((((..(((((..(((...........))).)))))))))))....((((.......)))).((((..(((.(((((...(((((.(((((...((((.((.(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..))))))))).)).....(((((((((((((((((((((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))))))))))..)))))))))))...)))).)))))..)))))....))))))))....)))))))))).)).

###########################################################################################################################

>Contig7024.4.1	is_MIRNA
	VAL:	19.45	MeanVal:	355.736012666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            ++-+++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            ++-+++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    uugucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:693.miRNA:3802	uuuugguuugacagguggaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:693.miRNA:3803	uugguuugacagguggaaugu
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:693.miRNA:3804	ugguuugacagguggaauguu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:693.miRNA:3805	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:693.miRNA:3806	guuuugguuugacagguggaa
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:693.miRNA:3807	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:693
	cgcguccgcauuuuugcuaggccauggguggaauacaaaggcacaguggcagcaaacgaacugcagacaaagcagaaggaaauagagguugaagcuaauacauugauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggaggua
	.((.((((((..((((((..(((((..(((...........))).)))))))))))....((((.......)))).((((..(((.(((((...(((((.(((((...((((.((.(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..))))))))).)).....(((((((((((((((((..((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))..))))))..)))))))))))...)))).)))))..)))))....))))))))....)))))))))).)).

###########################################################################################################################

>Contig7024.52.0	is_MIRNA
	VAL:	19.45	MeanVal:	355.736012666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            ++-+++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            ++-+++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    uugucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:694.miRNA:3808	uuuugguuugacagguggaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:694.miRNA:3809	uugguuugacagguggaaugu
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:694.miRNA:3810	ugguuugacagguggaauguu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:694.miRNA:3811	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:694.miRNA:3812	guuuugguuugacagguggaa
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:694.miRNA:3813	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:694
	gcagcaaacgaacugcagacaaagcagaaggaaauagagguugaagcuaauacauugauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguacccauguuu
	((((........)))).((((...((.(((((..(((.(((((...(((((.(((((...((((.((.(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..))))))))).)).....(((((((((((((((((((((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))))))))))..)))))))))))...)))).)))))..)))))....))))))))....))))).))..((...)).)))).

###########################################################################################################################

>Contig7024.52.1	is_MIRNA
	VAL:	19.45	MeanVal:	355.736012666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            ++-+++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            ++-+++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    uugucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:695.miRNA:3814	uuuugguuugacagguggaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:695.miRNA:3815	uugguuugacagguggaaugu
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:695.miRNA:3816	ugguuugacagguggaauguu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:695.miRNA:3817	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:695.miRNA:3818	guuuugguuugacagguggaa
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:695.miRNA:3819	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:695
	gcagcaaacgaacugcagacaaagcagaaggaaauagagguugaagcuaauacauugauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguacccauguuu
	((((........)))).((((...((.(((((..(((.(((((...(((((.(((((...((((.((.(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..))))))))).)).....(((((((((((((((((..((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))..))))))..)))))))))))...)))).)))))..)))))....))))))))....))))).))..((...)).)))).

###########################################################################################################################

>Contig7024.63.0	is_MIRNA
	VAL:	27.48	MeanVal:	502.596232666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            +++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            +++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    ucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                           *********************	32:::52	30--50	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:696.miRNA:3820	uuuugguuugacagguggaau
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:696.miRNA:3821	ugguuugacagguggaauguu
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:696.miRNA:3822	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:696.miRNA:3823	uugguuugacagguggaaugu
                                          *********************	31:::51	29--49	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:696.miRNA:3824	guuuugguuugacagguggaa
                                         *********************	30:::50	28--48	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:696.miRNA:3825	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:696
	acugcagacaaagcagaaggaaauagagguugaagcuaauacauugauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguacccauguuuc
	.((((.......))))...((((((..(((....(((..((((..((((((((....(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..)))))))))((((....(((((((((((((((((((((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))))))))))..))))))))))).(((((..........)))))...))))..))))))))..))))..))))))..))))))

###########################################################################################################################

>Contig7024.63.1	is_MIRNA
	VAL:	27.48	MeanVal:	502.596232666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            +++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            +++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    ucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                           *********************	32:::52	30--50	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:697.miRNA:3826	uuuugguuugacagguggaau
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:697.miRNA:3827	ugguuugacagguggaauguu
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:697.miRNA:3828	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:697.miRNA:3829	uugguuugacagguggaaugu
                                          *********************	31:::51	29--49	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:697.miRNA:3830	guuuugguuugacagguggaa
                                         *********************	30:::50	28--48	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:697.miRNA:3831	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:697
	acugcagacaaagcagaaggaaauagagguugaagcuaauacauugauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguacccauguuuc
	.((((.......))))...((((((..(((....(((..((((..((((((((....(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..)))))))))((((....(((((((((((((((((..((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))..))))))..))))))))))).(((((..........)))))...))))..))))))))..))))..))))))..))))))

###########################################################################################################################

>Contig7024.67.0	is_MIRNA
	VAL:	19.45	MeanVal:	355.736012666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            ++-+++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            ++-+++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    uugucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:698.miRNA:3832	uuuugguuugacagguggaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:698.miRNA:3833	uugguuugacagguggaaugu
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:698.miRNA:3834	ugguuugacagguggaauguu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:698.miRNA:3835	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:698.miRNA:3836	guuuugguuugacagguggaa
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:698.miRNA:3837	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:698
	cagacaaagcagaaggaaauagagguugaagcuaauacauugauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguacccauguuuc
	.(((((...((.(((((..(((.(((((...(((((.(((((...((((.((.(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..))))))))).)).....(((((((((((((((((((((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))))))))))..)))))))))))...)))).)))))..)))))....))))))))....))))).))..((...)).))))).

###########################################################################################################################

>Contig7024.67.1	is_MIRNA
	VAL:	19.45	MeanVal:	355.736012666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            ++-+++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            ++-+++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    uugucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:699.miRNA:3838	uuuugguuugacagguggaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:699.miRNA:3839	uugguuugacagguggaaugu
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:699.miRNA:3840	ugguuugacagguggaauguu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:699.miRNA:3841	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:699.miRNA:3842	guuuugguuugacagguggaa
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:699.miRNA:3843	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:699
	cagacaaagcagaaggaaauagagguugaagcuaauacauugauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguacccauguuuc
	.(((((...((.(((((..(((.(((((...(((((.(((((...((((.((.(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..))))))))).)).....(((((((((((((((((..((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))..))))))..)))))))))))...)))).)))))..)))))....))))))))....))))).))..((...)).))))).

###########################################################################################################################

>Contig7024.82.0	is_MIRNA
	VAL:	27.48	MeanVal:	502.596232666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            +++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            +++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    ucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                           *********************	32:::52	30--50	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:700.miRNA:3844	uuuugguuugacagguggaau
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:700.miRNA:3845	ugguuugacagguggaauguu
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:700.miRNA:3846	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:700.miRNA:3847	uugguuugacagguggaaugu
                                          *********************	31:::51	29--49	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:700.miRNA:3848	guuuugguuugacagguggaa
                                         *********************	30:::50	28--48	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:700.miRNA:3849	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:700
	gaaauagagguugaagcuaauacauugauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguacccauguuuc
	((((((..(((....(((..((((..((((((((....(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..)))))))))((((....(((((((((((((((((((((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))))))))))..))))))))))).(((((..........)))))...))))..))))))))..))))..))))))..))))))

###########################################################################################################################

>Contig7024.82.1	is_MIRNA
	VAL:	27.48	MeanVal:	502.596232666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            +++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            +++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    ucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                           *********************	32:::52	30--50	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:701.miRNA:3850	uuuugguuugacagguggaau
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:701.miRNA:3851	ugguuugacagguggaauguu
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:701.miRNA:3852	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:701.miRNA:3853	uugguuugacagguggaaugu
                                          *********************	31:::51	29--49	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:701.miRNA:3854	guuuugguuugacagguggaa
                                         *********************	30:::50	28--48	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:701.miRNA:3855	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:701
	gaaauagagguugaagcuaauacauugauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguacccauguuuc
	((((((..(((....(((..((((..((((((((....(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..)))))))))((((....(((((((((((((((((..((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))..))))))..))))))))))).(((((..........)))))...))))..))))))))..))))..))))))..))))))

###########################################################################################################################

>Contig7024.87.0	is_MIRNA
	VAL:	19.45	MeanVal:	355.736012666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            ++-+++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            ++-+++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    uugucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:702.miRNA:3856	uuuugguuugacagguggaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:702.miRNA:3857	uugguuugacagguggaaugu
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:702.miRNA:3858	ugguuugacagguggaauguu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:702.miRNA:3859	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:702.miRNA:3860	guuuugguuugacagguggaa
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:702.miRNA:3861	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:702
	agagguugaagcuaauacauugauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguaccca
	((.(((((...(((((.(((((...((((.((.(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..))))))))).)).....(((((((((((((((((((((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))))))))))..)))))))))))...)))).)))))..)))))....)))))))((((.(((....))).)).))..

###########################################################################################################################

>Contig7024.87.1	is_MIRNA
	VAL:	19.45	MeanVal:	355.736012666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            ++-+++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            ++-+++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    uugucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:703.miRNA:3862	uuuugguuugacagguggaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:703.miRNA:3863	uugguuugacagguggaaugu
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:703.miRNA:3864	ugguuugacagguggaauguu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:703.miRNA:3865	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:703.miRNA:3866	guuuugguuugacagguggaa
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:703.miRNA:3867	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:703
	agagguugaagcuaauacauugauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguaccca
	((.(((((...(((((.(((((...((((.((.(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..))))))))).)).....(((((((((((((((((..((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))..))))))..)))))))))))...)))).)))))..)))))....)))))))((((.(((....))).)).))..

###########################################################################################################################

>Contig7024.87.2	is_MIRNA
	VAL:	19.45	MeanVal:	355.736012666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            ++-+++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            ++-+++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    uugucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:704.miRNA:3868	uuuugguuugacagguggaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:704.miRNA:3869	uugguuugacagguggaaugu
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:704.miRNA:3870	ugguuugacagguggaauguu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:704.miRNA:3871	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:704.miRNA:3872	guuuugguuugacagguggaa
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:704.miRNA:3873	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:704
	agagguugaagcuaauacauugauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguaccca
	...(((((...(((((.(((((...((((.((.(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..))))))))).)).....(((((((((((((((((((((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))))))))))..)))))))))))...)))).)))))..)))))....)))))..((((.(((....))).)).))..

###########################################################################################################################

>Contig7024.94.0	is_MIRNA
	VAL:	19.45	MeanVal:	355.736012666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            ++-+++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            ++-+++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    uugucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:705.miRNA:3874	uuuugguuugacagguggaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:705.miRNA:3875	uugguuugacagguggaaugu
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:705.miRNA:3876	ugguuugacagguggaauguu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:705.miRNA:3877	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:705.miRNA:3878	guuuugguuugacagguggaa
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:705.miRNA:3879	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:705
	gaagcuaauacauugauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguacccauguuuc
	(((((.....(((((...((((.((.(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..))))))))).)).....(((((((((((((((((((((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))))))))))..)))))))))))...)))).)))))......(((.((..((..((....))....))..)).)))..)))))

###########################################################################################################################

>Contig7024.94.1	is_MIRNA
	VAL:	19.45	MeanVal:	355.736012666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            ++-+++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            ++-+++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    uugucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:706.miRNA:3880	uuuugguuugacagguggaau
                                                *********************	37:::57	35--55	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:706.miRNA:3881	uugguuugacagguggaaugu
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:706.miRNA:3882	ugguuugacagguggaauguu
                                               *********************	36:::56	34--54	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:706.miRNA:3883	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:706.miRNA:3884	guuuugguuugacagguggaa
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:706.miRNA:3885	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:706
	gaagcuaauacauugauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggagguacccauguuuc
	(((((.....(((((...((((.((.(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..))))))))).)).....(((((((((((((((((..((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))..))))))..)))))))))))...)))).)))))......(((.((..((..((....))....))..)).)))..)))))

###########################################################################################################################

>Contig7024.96.0	is_MIRNA
	VAL:	27.48	MeanVal:	502.596232666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            +++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            +++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    ucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                           *********************	32:::52	30--50	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:707.miRNA:3886	uuuugguuugacagguggaau
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:707.miRNA:3887	ugguuugacagguggaauguu
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:707.miRNA:3888	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:707.miRNA:3889	uugguuugacagguggaaugu
                                          *********************	31:::51	29--49	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:707.miRNA:3890	guuuugguuugacagguggaa
                                         *********************	30:::50	28--48	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:707.miRNA:3891	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:707
	agcuaauacauugauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggaggua
	.(((..((((..((((((((....(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..)))))))))((((....(((((((((((((((((((((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))))))))))..))))))))))).(((((..........)))))...))))..))))))))..))))..))).

###########################################################################################################################

>Contig7024.96.1	is_MIRNA
	VAL:	27.48	MeanVal:	502.596232666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggcagagua-agaaua-agauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucug
            +++++++++-|+++---|+++-++---++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++-++-++++-------++++++
            +++++++++--+++----+++-++--|++++++++++++++--++++++++-++++++++++++++|++|++++------|++++++
    REV:    ucuguuuuaggucugugcucuuagug-uaacaaaacuaaaccauccaccuuucaauuuaccuuaaa-cu-ucguaaaaag-ucggac
                                           *********************	32:::52	30--50	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:708.miRNA:3892	uuuugguuugacagguggaau
                                              *********************	35:::55	33--53	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:708.miRNA:3893	ugguuugacagguggaauguu
                                            *********************	33:::53	31--51	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:708.miRNA:3894	uuugguuugacagguggaaug
                                             *********************	34:::54	32--52	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:708.miRNA:3895	uugguuugacagguggaaugu
                                          *********************	31:::51	29--49	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:708.miRNA:3896	guuuugguuugacagguggaa
                                         *********************	30:::50	28--48	>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:708.miRNA:3897	uguuuugguuugacaggugga
>>Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:708
	agcuaauacauugauaucuaaaggaggcagaguaagaauaagauuccugguuguuuugguuugacagguggaauguuggauggaauuuagauggcaaugagaaagucugcuccccaagaucaauucgucaggaucuaauuuuccugccaggcugaaaaaugcuucaaauuccauuuaacuuuccaccuaccaaaucaaaacaaugugauucucgugucuggauuuugucuguugaaguuuguuucuuuugaauguguuuaagguaauugcggcgguucugucauaugaggaagcaugugaaugguguggagguuccguuccugaguacauucccaagggaagcaauccuagaguagugaaguuaggggacagcccuggauguccuuguggaggua
	.(((..((((..((((((((....(((((((((.(((...(((.((...((((((((((((((..((((((((.((((((((((((((.((.((((.......((((((........((.....))..(((((........))))).))))))......)))))))))))))))))))).))))))))..))))))))))))))..)).)))....)))..)))))))))((((....(((((((((((((((((..((.(((.....((((...((((.(((((((......))))))).......))))...)))).)))))..))))))..))))))))))).(((((..........)))))...))))..))))))))..))))..))).

###########################################################################################################################

>Contig7035.731.0	is_MIRNA
	VAL:	2.07	MeanVal:	4.45953	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaggauaacaaaauuccgcuugauguacucaucaauau-gugggu
            ++++++++-++++-----++++------+++++++++++|++++++
            ++++++++-++++-||||++++----||+++++++++++-++++++
    REV:    guuccuaucguuuc----cgaagaag--gaguaguuguaguaccua
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7035.Lu0910.pre-miRNA:709.miRNA:3898	gaggauaacaaaauuccgcuu
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig7035.Lu0910.pre-miRNA:709.miRNA:3899	gcuugauguacucaucaauau
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7035.Lu0910.pre-miRNA:709.miRNA:3900	aggauaacaaaauuccgcuug
>>Contig7035.Lu0910.pre-miRNA:709
	aauguuucuuggauuugggaucauuccccgaggauaacaaaauuccgcuugauguacucaucaauauguggguugagauccaugauguugaugaggaagaagccuuugcuauccuuguugagcuugcugacaagaaucuccucacccucauccaggauucaagggcuggagaucuauauagcagcuaccaugacauaucggucacucacaugaugugcugcgugaccu
	.(((((...(((....((((....))))((((((((.((((.....((((......(((((((((((((((((....)))))).)))))))))))....)))).)))).))))))))...(((.(((((...((.((((((...((((.(((...)))...))))..))))))))...)))))))).))).)))))...((((((.(((((...))).)).)))))).

###########################################################################################################################

>Contig7080.12.1	is_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	14.183631	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagc
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++----------++-++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++--||||||||++|++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccgcg--------ga-cg
                   *********************	8:::28	6--26	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:710.miRNA:3901	cuuugagacugacgaucaaga
                    *********************	9:::29	7--27	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:710.miRNA:3902	uuugagacugacgaucaagaa
                  *********************	7:::27	5--25	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:710.miRNA:3903	ucuuugagacugacgaucaag
                     *********************	10:::30	8--28	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:710.miRNA:3904	uugagacugacgaucaagaag
                        *********************	13:::33	11--31	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:710.miRNA:3905	agacugacgaucaagaaguau
                 *********************	6:::26	5--24	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:710.miRNA:3906	-ucuuugagacugacgaucaa
>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:710
	augcuuucaucaaacaacccacuauaaaaagauguugaauuuauuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguacua
	.(((((.((....(((((.(((((......(((((..((((........((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((..........((.((......))))..)))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).))))))))........))))..))))).....((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))....))).)).))))).....)).)))))..((((.(((((...))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7080.18.1	is_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	14.183631	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagc
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++----------++-++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++--||||||||++|++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccgcg--------ga-cg
                   *********************	8:::28	6--26	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:711.miRNA:3907	cuuugagacugacgaucaaga
                    *********************	9:::29	7--27	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:711.miRNA:3908	uuugagacugacgaucaagaa
                  *********************	7:::27	5--25	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:711.miRNA:3909	ucuuugagacugacgaucaag
                     *********************	10:::30	8--28	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:711.miRNA:3910	uugagacugacgaucaagaag
                        *********************	13:::33	11--31	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:711.miRNA:3911	agacugacgaucaagaaguau
                 *********************	6:::26	5--24	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:711.miRNA:3912	-ucuuugagacugacgaucaa
>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:711
	ucaucaaacaacccacuauaaaaagauguugaauuuauuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguacuag
	.((((.....(((((((.......(((((..((((........((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((..........((.((......))))..)))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).))))))))........))))..)))))....)).)))))........((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))).)))).........(((((((((((..(((((((...((....))..))))))))))))).)))))

###########################################################################################################################

>Contig7080.2.1	is_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	14.183631	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagc
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++----------++-++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++--||||||||++|++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccgcg--------ga-cg
                   *********************	8:::28	6--26	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:712.miRNA:3913	cuuugagacugacgaucaaga
                    *********************	9:::29	7--27	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:712.miRNA:3914	uuugagacugacgaucaagaa
                  *********************	7:::27	5--25	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:712.miRNA:3915	ucuuugagacugacgaucaag
                     *********************	10:::30	8--28	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:712.miRNA:3916	uugagacugacgaucaagaag
                        *********************	13:::33	11--31	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:712.miRNA:3917	agacugacgaucaagaaguau
                 *********************	6:::26	5--24	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:712.miRNA:3918	-ucuuugagacugacgaucaa
>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:712
	ggguacacagaugcuuucaucaaacaacccacuauaaaaagauguugaauuuauuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguacua
	.((((((..((((....))))...(((((...........(((((..((((........((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((..........((.((......))))..)))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).))))))))........))))..))))).....((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..)))).....)))))......(((((((...((....))..)))))))....)))))).

###########################################################################################################################

>Contig7080.22.1	is_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	14.183631	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagc
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++----------++-++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++--||||||||++|++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccgcg--------ga-cg
                   *********************	8:::28	6--26	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:713.miRNA:3919	cuuugagacugacgaucaaga
                    *********************	9:::29	7--27	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:713.miRNA:3920	uuugagacugacgaucaagaa
                  *********************	7:::27	5--25	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:713.miRNA:3921	ucuuugagacugacgaucaag
                     *********************	10:::30	8--28	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:713.miRNA:3922	uugagacugacgaucaagaag
                        *********************	13:::33	11--31	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:713.miRNA:3923	agacugacgaucaagaaguau
                 *********************	6:::26	5--24	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:713.miRNA:3924	-ucuuugagacugacgaucaa
>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:713
	caaacaacccacuauaaaaagauguugaauuuauuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguacuag
	.((((((((((((.......(((((..((((........((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((..........((.((......))))..)))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).))))))))........))))..)))))....)).))))).......(((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))..)))))......(((((((((((..(((((((...((....))..))))))))))))).)))))

###########################################################################################################################

>Contig7080.27.1	is_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	14.183631	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagc
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++----------++-++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++--||||||||++|++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccgcg--------ga-cg
                   *********************	8:::28	6--26	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:714.miRNA:3925	cuuugagacugacgaucaaga
                    *********************	9:::29	7--27	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:714.miRNA:3926	uuugagacugacgaucaagaa
                  *********************	7:::27	5--25	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:714.miRNA:3927	ucuuugagacugacgaucaag
                     *********************	10:::30	8--28	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:714.miRNA:3928	uugagacugacgaucaagaag
                        *********************	13:::33	11--31	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:714.miRNA:3929	agacugacgaucaagaaguau
                 *********************	6:::26	5--24	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:714.miRNA:3930	-ucuuugagacugacgaucaa
>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:714
	aacccacuauaaaaagauguugaauuuauuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguacuag
	.(((((((.......(((((..((((........((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((..........((.((......))))..)))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).))))))))........))))..)))))....)).))))).......(((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).))))).............(((((((((((..(((((((...((....))..))))))))))))).)))))

###########################################################################################################################

>Contig7080.33.1	is_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	14.183631	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagc
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++----------++-++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++--||||||||++|++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccgcg--------ga-cg
                   *********************	8:::28	6--26	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:715.miRNA:3931	cuuugagacugacgaucaaga
                    *********************	9:::29	7--27	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:715.miRNA:3932	uuugagacugacgaucaagaa
                  *********************	7:::27	5--25	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:715.miRNA:3933	ucuuugagacugacgaucaag
                     *********************	10:::30	8--28	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:715.miRNA:3934	uugagacugacgaucaagaag
                        *********************	13:::33	11--31	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:715.miRNA:3935	agacugacgaucaagaaguau
                 *********************	6:::26	5--24	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:715.miRNA:3936	-ucuuugagacugacgaucaa
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:715.miRNA:3937	cuguacuuuaugaggaggguu
                                                        *********************	45:::65	43--63	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:715.miRNA:3938	uuaugaggaggguuagcacgg
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:715.miRNA:3939	uguacuuuaugaggaggguua
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:715.miRNA:3940	cag--ucuuugagacugacga
                                                     *********************	42:::62	40--60	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:715.miRNA:3941	acuuuaugaggaggguuagca
>Contig7080.41.1	is_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	14.183631	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagc
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++----------++-++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++--||||||||++|++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccgcg--------ga-cg
                   *********************	8:::28	6--26	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:716.miRNA:3942	cuuugagacugacgaucaaga
                    *********************	9:::29	7--27	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:716.miRNA:3943	uuugagacugacgaucaagaa
                  *********************	7:::27	5--25	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:716.miRNA:3944	ucuuugagacugacgaucaag
                     *********************	10:::30	8--28	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:716.miRNA:3945	uugagacugacgaucaagaag
                        *********************	13:::33	11--31	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:716.miRNA:3946	agacugacgaucaagaaguau
                 *********************	6:::26	5--24	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:716.miRNA:3947	-ucuuugagacugacgaucaa
>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:716
	agauguugaauuuauuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguacuag
	.(((((..((((........((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((..........((.((......))))..)))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).))))))))........))))..))))).....((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))...(((((((((((..(((((((...((....))..))))))))))))).)))))

###########################################################################################################################

>Contig7080.45.1	is_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	14.183631	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagc
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++----------++-++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++--||||||||++|++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccgcg--------ga-cg
                   *********************	8:::28	6--26	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:717.miRNA:3948	cuuugagacugacgaucaaga
                    *********************	9:::29	7--27	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:717.miRNA:3949	uuugagacugacgaucaagaa
                  *********************	7:::27	5--25	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:717.miRNA:3950	ucuuugagacugacgaucaag
                     *********************	10:::30	8--28	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:717.miRNA:3951	uugagacugacgaucaagaag
                        *********************	13:::33	11--31	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:717.miRNA:3952	agacugacgaucaagaaguau
                 *********************	6:::26	5--24	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:717.miRNA:3953	-ucuuugagacugacgaucaa
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:717.miRNA:3954	cuguacuuuaugaggaggguu
                                                        *********************	45:::65	43--63	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:717.miRNA:3955	uuaugaggaggguuagcacgg
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:717.miRNA:3956	uguacuuuaugaggaggguua
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:717.miRNA:3957	cag--ucuuugagacugacga
                                                     *********************	42:::62	40--60	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:717.miRNA:3958	acuuuaugaggaggguuagca
>Contig7080.54.1	is_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	14.183631	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagc
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++----------++-++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++--||||||||++|++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccgcg--------ga-cg
                   *********************	8:::28	6--26	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:718.miRNA:3959	cuuugagacugacgaucaaga
                    *********************	9:::29	7--27	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:718.miRNA:3960	uuugagacugacgaucaagaa
                  *********************	7:::27	5--25	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:718.miRNA:3961	ucuuugagacugacgaucaag
                     *********************	10:::30	8--28	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:718.miRNA:3962	uugagacugacgaucaagaag
                        *********************	13:::33	11--31	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:718.miRNA:3963	agacugacgaucaagaaguau
                 *********************	6:::26	5--24	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:718.miRNA:3964	-ucuuugagacugacgaucaa
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:718.miRNA:3965	cuguacuuuaugaggaggguu
                                                        *********************	45:::65	43--63	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:718.miRNA:3966	uuaugaggaggguuagcacgg
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:718.miRNA:3967	uguacuuuaugaggaggguua
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:718.miRNA:3968	cag--ucuuugagacugacga
                                                     *********************	42:::62	40--60	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:718.miRNA:3969	acuuuaugaggaggguuagca
>Contig7080.60.1	is_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	14.183631	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagc
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++----------++-++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++--||||||||++|++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccgcg--------ga-cg
                   *********************	8:::28	6--26	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:719.miRNA:3970	cuuugagacugacgaucaaga
                    *********************	9:::29	7--27	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:719.miRNA:3971	uuugagacugacgaucaagaa
                  *********************	7:::27	5--25	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:719.miRNA:3972	ucuuugagacugacgaucaag
                     *********************	10:::30	8--28	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:719.miRNA:3973	uugagacugacgaucaagaag
                        *********************	13:::33	11--31	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:719.miRNA:3974	agacugacgaucaagaaguau
                 *********************	6:::26	5--24	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:719.miRNA:3975	-ucuuugagacugacgaucaa
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:719.miRNA:3976	cuguacuuuaugaggaggguu
                                                        *********************	45:::65	43--63	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:719.miRNA:3977	uuaugaggaggguuagcacgg
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:719.miRNA:3978	uguacuuuaugaggaggguua
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:719.miRNA:3979	cag--ucuuugagacugacga
                                                     *********************	42:::62	40--60	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:719.miRNA:3980	acuuuaugaggaggguuagca
>Contig7080.74.1	is_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	14.183631	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagc
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++----------++-++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++--||||||||++|++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccgcg--------ga-cg
                   *********************	8:::28	6--26	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:720.miRNA:3981	cuuugagacugacgaucaaga
                    *********************	9:::29	7--27	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:720.miRNA:3982	uuugagacugacgaucaagaa
                  *********************	7:::27	5--25	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:720.miRNA:3983	ucuuugagacugacgaucaag
                     *********************	10:::30	8--28	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:720.miRNA:3984	uugagacugacgaucaagaag
                        *********************	13:::33	11--31	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:720.miRNA:3985	agacugacgaucaagaaguau
                 *********************	6:::26	5--24	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:720.miRNA:3986	-ucuuugagacugacgaucaa
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:720.miRNA:3987	cuguacuuuaugaggaggguu
                                                        *********************	45:::65	43--63	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:720.miRNA:3988	uuaugaggaggguuagcacgg
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:720.miRNA:3989	uguacuuuaugaggaggguua
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:720.miRNA:3990	cag--ucuuugagacugacga
                                                     *********************	42:::62	40--60	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:720.miRNA:3991	acuuuaugaggaggguuagca
>Contig7080.78.1	is_MIRNA
	VAL:	1.04	MeanVal:	14.9966685	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagc
            ++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++----------++-++
            ++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++--||||||||++|++
    REV:    agcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccgcg--------ga-cg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:721.miRNA:3992	cuuugagacugacgaucaaga
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:721.miRNA:3993	uuugagacugacgaucaagaa
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:721.miRNA:3994	uugagacugacgaucaagaag
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:721.miRNA:3995	agacugacgaucaagaaguau
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:721.miRNA:3996	acugacgaucaagaaguaugu
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:721.miRNA:3997	aucaagaaguauguugcugua
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:721.miRNA:3998	uuuaugaggaggguuagcacg
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:721.miRNA:3999	ggaggguuagcacggggguug
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:721.miRNA:4000	uuaugaggaggguuagcacgg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:721.miRNA:4001	cuuugagacugacgaucaaga
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:721.miRNA:4002	ugaggaggguuagcacggggg
>Contig7080.81.1	is_MIRNA
	VAL:	1.00	MeanVal:	12.9461958333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagc
            ++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++----------++-++
            ++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++--||||||||++|++
    REV:    aacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccgcg--------ga-cg
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:722.miRNA:4003	agacugacgaucaagaaguau
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:722.miRNA:4004	acugacgaucaagaaguaugu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:722.miRNA:4005	aucaagaaguauguugcugua
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:722.miRNA:4006	cugacgaucaagaaguauguu
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:722.miRNA:4007	gagacugacgaucaagaagua
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:722.miRNA:4008	gacugacgaucaagaaguaug
>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:722
	uuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuuga
	.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((..........((.((......))))..)))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).))))))(((((.(((((.(((((.....((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).((((((((((...........((((((((.....))))))))....(((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))...........))))))).))))))))..((((....))))..))))).))))).

###########################################################################################################################

>Contig7080.9.1	is_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	14.183631	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagc
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++----------++-++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++--||||||||++|++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccgcg--------ga-cg
                   *********************	8:::28	6--26	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:723.miRNA:4009	cuuugagacugacgaucaaga
                    *********************	9:::29	7--27	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:723.miRNA:4010	uuugagacugacgaucaagaa
                  *********************	7:::27	5--25	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:723.miRNA:4011	ucuuugagacugacgaucaag
                     *********************	10:::30	8--28	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:723.miRNA:4012	uugagacugacgaucaagaag
                        *********************	13:::33	11--31	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:723.miRNA:4013	agacugacgaucaagaaguau
                 *********************	6:::26	5--24	>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:723.miRNA:4014	-ucuuugagacugacgaucaa
>>Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:723
	cagaugcuuucaucaaacaacccacuauaaaaagauguugaauuuauuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguacuag
	.((((((((((........(((((((.......(((((..((((........((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((..........((.((......))))..)))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).))))))))........))))..)))))....)).)))))..(((.....))))))))))))).((.(((((((......)))))))))....(((((.(((((((...))))))))))))(((.....)))...........(((((((((((..(((((((...((....))..))))))))))))).)))))

###########################################################################################################################

>Contig7104.795.0	is_MIRNA
	VAL:	1.16	MeanVal:	8.93512833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccgaggcc-gcucaucuucaucagaagcagcagca-uaaaccuguuguuucc
            ++++++--++|++++-+++++++-----++++++---|++++++++++-+++++
            ++++++--++-++++|+++++++----|++++++----++++++++++-+++++
    REV:    aggguugggguugag-agaagugacga-cguuguaaggauuugggcgagggagg
                                 *********************	22:::42	21--40	>>Contig7104.Lu0910.pre-miRNA:724.miRNA:4015	aucagaagcagcagca-uaaa
                            *********************	17:::37	16--36	>>Contig7104.Lu0910.pre-miRNA:724.miRNA:4016	ucuucaucagaagcagcagca
                                   *********************	24:::44	23--42	>>Contig7104.Lu0910.pre-miRNA:724.miRNA:4017	cagaagcagcagca-uaaacc
                           *********************	16:::36	15--35	>>Contig7104.Lu0910.pre-miRNA:724.miRNA:4018	aucuucaucagaagcagcagc
                                *********************	21:::41	20--39	>>Contig7104.Lu0910.pre-miRNA:724.miRNA:4019	caucagaagcagcagca-uaa
                                  *********************	23:::43	22--41	>>Contig7104.Lu0910.pre-miRNA:724.miRNA:4020	ucagaagcagcagca-uaaac
>>Contig7104.Lu0910.pre-miRNA:724
	cucccgaggccgcucaucuucaucagaagcagcagcauaaaccuguuguuuccguuacguugccuccuuugccagcgaugaaccgucccguggggauggacauucaggguccaucagaaaugggacuggaguucaugucggugauacaagauaugauaaagauggaggugaggaguuacaugauggagcagagacaaggcguagcuggaggaggaggaaacguugguggugggauguguuuucaggcggcaggagggagcggguuuaggaauguugcagcagugaagagaguugggguugggaa
	.((((((..((((((.(((((((.....((((((...((((((((((.(((((...(((((.(((((((..(((((.(((..(((((((((...(((((((.......)))))))....))))))).)).((((.((((((((((.((...(((.......)))....))....))))).)))))))))..........))).)))))..))))))).)))))..((.((..((.......))..)).)).))))).))))))))))....))))))....))))))))))).))..)))))).

###########################################################################################################################

>Contig7164.790.0	is_MIRNA
	VAL:	2.78	MeanVal:	14.4825765	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggggaa--gagacugcacuuuuggaaagccuug
            ++++++++||+++-++-++-++++++---++++++
            ++++++++--+++-++-++-++++++---++++++
    REV:    cgucccuuuccuccgaaguuggaaccgaacggaac
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig7164.Lu0910.pre-miRNA:725.miRNA:4021	gggaa--gagacugcacuuuu
                 *********************	6:::26	6--24	>>Contig7164.Lu0910.pre-miRNA:725.miRNA:4022	gaa--gagacugcacuuuugg
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig7164.Lu0910.pre-miRNA:725.miRNA:4023	ggaa--gagacugcacuuuug
                         *********************	14:::34	12--32	>>Contig7164.Lu0910.pre-miRNA:725.miRNA:4024	acugcacuuuuggaaagccuu
                      *********************	11:::31	9--29	>>Contig7164.Lu0910.pre-miRNA:725.miRNA:4025	gagacugcacuuuuggaaagc
                  *********************	7:::27	7--25	>>Contig7164.Lu0910.pre-miRNA:725.miRNA:4026	aa--gagacugcacuuuugga
>>Contig7164.Lu0910.pre-miRNA:725
	gcggggaagagacugcacuuuuggaaagccuugaaggaaagcaaggcaagccaagguugaagccuccuuucccugccaugcuggauuguacggcu
	(((((((((((.((.((.((((((...((((((........))))))...)))))).)).)).)))..))))))))...((((.......)))).

###########################################################################################################################

>Contig7177.920.0	is_MIRNA
	VAL:	2.22	MeanVal:	7.51264266666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugguagaggagccu---ugaagaagaguagcuau
            ++-+++++++++--|||++++++--++-++++++
            ++-+++++++++-----++++++-|++|++++++
    REV:    acgguuuccuugacaguacuuuua-uc-uugaua
                  *********************	7:::27	7--24	>>Contig7177.Lu0910.pre-miRNA:726.miRNA:4027	aggagccu---ugaagaagag
                        *********************	13:::33	13--30	>>Contig7177.Lu0910.pre-miRNA:726.miRNA:4028	cu---ugaagaagaguagcua
               *********************	4:::24	4--21	>>Contig7177.Lu0910.pre-miRNA:726.miRNA:4029	uagaggagccu---ugaagaa
                    *********************	9:::29	9--26	>>Contig7177.Lu0910.pre-miRNA:726.miRNA:4030	gagccu---ugaagaagagua
                 *********************	6:::26	6--23	>>Contig7177.Lu0910.pre-miRNA:726.miRNA:4031	gaggagccu---ugaagaaga
                *********************	5:::25	5--22	>>Contig7177.Lu0910.pre-miRNA:726.miRNA:4032	agaggagccu---ugaagaag
>>Contig7177.Lu0910.pre-miRNA:726
	uugguagaggagccuugaagaagaguagcuaugguaauaguucuauuuucaugacaguuccuuuggcac
	.((.(((((((((..((((((..((.((((((....)))))))).)))))).....))))))))).)).

###########################################################################################################################

>Contig7303.643.0	is_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	7.17260866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuguuugaguuugg-cgucucgau-------uucccuu
            +++-++++++++++++|++--+++++|||||||+++++++
            +++-++++++++++++-++--+++++-------+++++++
    REV:    ggaucagacucaaaccggcuuagcugaaaaugaaggggaa
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig7303.Lu0910.pre-miRNA:727.miRNA:4033	cuuguuugaguuugg-cgucu
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig7303.Lu0910.pre-miRNA:727.miRNA:4034	uuguuugaguuugg-cgucuc
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig7303.Lu0910.pre-miRNA:727.miRNA:4035	guuugaguuugg-cgucucga
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig7303.Lu0910.pre-miRNA:727.miRNA:4036	uguuugaguuugg-cgucucg
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig7303.Lu0910.pre-miRNA:727.miRNA:4037	uuugaguuugg-cgucucgau
>>Contig7303.Lu0910.pre-miRNA:727
	uucuuguuugaguuuggcgucucgauuucccuuauuuuuucaaggggaaguaaaagucgauucggccaaacucagacuaggcauccauauucuccuccauaggggggg
	.(((.((((((((((((((..((((((((((((........))))))).......)))))..)).)))))))))))).)))..........(((((((...)))))))

###########################################################################################################################

>Contig7355.329.0	is_MIRNA
	VAL:	9.39	MeanVal:	75.945639	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugguuuaggaguauuggacca-uccauguuuga
            +++++++++++++-++++---|++++-++++++
            +++++++++++++|++++----++++|++++++
    REV:    accggauccuugu-gccuaucaaggu-cagacu
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:728.miRNA:4038	uaggaguauuggacca-ucca
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:728.miRNA:4039	auuggacca-uccauguuuga
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:728.miRNA:4040	aggaguauuggacca-uccau
                    *********************	9:::29	9--28	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:728.miRNA:4041	gaguauuggacca-uccaugu
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:728.miRNA:4042	uuaggaguauuggacca-ucc
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:728.miRNA:4043	uauuggacca-uccauguuug
>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:728
	auaggucuguucaaaauccaucgaccuuuaaaucgguggauuucgauugcguuuucuagcauaauuggaugugguuugguuuaggaguauuggaccauccauguuugaaggagaaucucuggggcuaaaugcuauguaucagacuggaacuauccguguuccuaggccau
	.((.((((..((.(((((((((((........))))))))))).)).(((........))).....)))).))...(((((((((((((.((((...((((.((((((.((((...))))..(((.....))).....))))))))))....))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7355.329.1	is_MIRNA
	VAL:	10.49	MeanVal:	88.6816806666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugguuuaggaguauuggacca-uccauguuuga
            ++++++++++--++-+++---|++++-++++++
            ++++++++++--++|+++----++++|++++++
    REV:    accggauccuugug-ccuaucaaggu-cagacu
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:729.miRNA:4044	uaggaguauuggacca-ucca
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:729.miRNA:4045	auuggacca-uccauguuuga
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:729.miRNA:4046	aggaguauuggacca-uccau
                    *********************	9:::29	9--28	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:729.miRNA:4047	gaguauuggacca-uccaugu
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:729.miRNA:4048	uuaggaguauuggacca-ucc
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:729.miRNA:4049	ggaguauuggacca-uccaug
>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:729
	auaggucuguucaaaauccaucgaccuuuaaaucgguggauuucgauugcguuuucuagcauaauuggaugugguuugguuuaggaguauuggaccauccauguuugaaggagaaucucuggggcuaaaugcuauguaucagacuggaacuauccguguuccuaggccau
	.((.((((..((.(((((((((((........))))))))))).)).(((........))).....)))).))...((((((((((..((.(((...((((.((((((.((((...))))..(((.....))).....))))))))))....)))))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7355.341.0	is_MIRNA
	VAL:	9.39	MeanVal:	75.945639	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugguuuaggaguauuggacca-uccauguuuga
            +++++++++++++-++++---|++++-++++++
            +++++++++++++|++++----++++|++++++
    REV:    accggauccuugu-gccuaucaaggu-cagacu
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:730.miRNA:4050	uaggaguauuggacca-ucca
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:730.miRNA:4051	auuggacca-uccauguuuga
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:730.miRNA:4052	aggaguauuggacca-uccau
                    *********************	9:::29	9--28	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:730.miRNA:4053	gaguauuggacca-uccaugu
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:730.miRNA:4054	uuaggaguauuggacca-ucc
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:730.miRNA:4055	uauuggacca-uccauguuug
>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:730
	aaaauccaucgaccuuuaaaucgguggauuucgauugcguuuucuagcauaauuggaugugguuugguuuaggaguauuggaccauccauguuugaaggagaaucucuggggcuaaaugcuauguaucagacuggaacuauccguguuccuaggccau
	.(((((((((((........))))))))))).(((..(((((............)))))..)))(((((((((((((.((((...((((.((((((.((((...))))..(((.....))).....))))))))))....))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7355.341.1	is_MIRNA
	VAL:	10.49	MeanVal:	88.6816806666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugguuuaggaguauuggacca-uccauguuuga
            ++++++++++--++-+++---|++++-++++++
            ++++++++++--++|+++----++++|++++++
    REV:    accggauccuugug-ccuaucaaggu-cagacu
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:731.miRNA:4056	uaggaguauuggacca-ucca
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:731.miRNA:4057	auuggacca-uccauguuuga
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:731.miRNA:4058	aggaguauuggacca-uccau
                    *********************	9:::29	9--28	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:731.miRNA:4059	gaguauuggacca-uccaugu
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:731.miRNA:4060	uuaggaguauuggacca-ucc
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:731.miRNA:4061	ggaguauuggacca-uccaug
>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:731
	aaaauccaucgaccuuuaaaucgguggauuucgauugcguuuucuagcauaauuggaugugguuugguuuaggaguauuggaccauccauguuugaaggagaaucucuggggcuaaaugcuauguaucagacuggaacuauccguguuccuaggccau
	.(((((((((((........))))))))))).(((..(((((............)))))..)))((((((((((..((.(((...((((.((((((.((((...))))..(((.....))).....))))))))))....)))))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7355.404.0	is_MIRNA
	VAL:	9.39	MeanVal:	75.945639	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugguuuaggaguauuggacca-uccauguuuga
            +++++++++++++-++++---|++++-++++++
            +++++++++++++|++++----++++|++++++
    REV:    accggauccuugu-gccuaucaaggu-cagacu
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:732.miRNA:4062	uaggaguauuggacca-ucca
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:732.miRNA:4063	auuggacca-uccauguuuga
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:732.miRNA:4064	aggaguauuggacca-uccau
                    *********************	9:::29	9--28	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:732.miRNA:4065	gaguauuggacca-uccaugu
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:732.miRNA:4066	uuaggaguauuggacca-ucc
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:732.miRNA:4067	uauuggacca-uccauguuug
>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:732
	uugguuuaggaguauuggaccauccauguuugaaggagaaucucuggggcuaaaugcuauguaucagacuggaacuauccguguuccuaggccau
	.(((((((((((((.((((...((((.((((((.((((...))))..(((.....))).....))))))))))....))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7355.404.1	is_MIRNA
	VAL:	10.49	MeanVal:	88.6816806666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugguuuaggaguauuggacca-uccauguuuga
            ++++++++++--++-+++---|++++-++++++
            ++++++++++--++|+++----++++|++++++
    REV:    accggauccuugug-ccuaucaaggu-cagacu
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:733.miRNA:4068	uaggaguauuggacca-ucca
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:733.miRNA:4069	auuggacca-uccauguuuga
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:733.miRNA:4070	aggaguauuggacca-uccau
                    *********************	9:::29	9--28	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:733.miRNA:4071	gaguauuggacca-uccaugu
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:733.miRNA:4072	uuaggaguauuggacca-ucc
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:733.miRNA:4073	ggaguauuggacca-uccaug
>>Contig7355.Lu0910.pre-miRNA:733
	uugguuuaggaguauuggaccauccauguuugaaggagaaucucuggggcuaaaugcuauguaucagacuggaacuauccguguuccuaggccau
	.((((((((((..((.(((...((((.((((((.((((...))))..(((.....))).....))))))))))....)))))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig736.918.0	is_MIRNA
	VAL:	2.76	MeanVal:	25.0330666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaccaacaaaaaggccccggguuguggggguuuuuuccaaaggcccccccccc
            ++++++----------++++++++----++++++++++++----++----++++++
            ++++++--------||++++++++||||++++++++++++----++----++++++
    REV:    ccuuugcucccccg--cggggccc----cccccaaaaaggcgcccccuuugggggg
                                         *********************	30:::50	30--50	>>Contig736.Lu0910.pre-miRNA:734.miRNA:4074	gggguuuuuuccaaaggcccc
                                          *********************	31:::51	31--51	>>Contig736.Lu0910.pre-miRNA:734.miRNA:4075	ggguuuuuuccaaaggccccc
                                           *********************	32:::52	32--52	>>Contig736.Lu0910.pre-miRNA:734.miRNA:4076	gguuuuuuccaaaggcccccc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>Contig736.Lu0910.pre-miRNA:734.miRNA:4077	guuuuuuccaaaggccccccc
                                             *********************	34:::54	34--54	>>Contig736.Lu0910.pre-miRNA:734.miRNA:4078	uuuuuuccaaaggcccccccc
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig736.Lu0910.pre-miRNA:734.miRNA:4079	ggggguuuuuuccaaaggccc
>>Contig736.Lu0910.pre-miRNA:734
	aggaaaccaacaaaaaggccccggguuguggggguuuuuuccaaaggccccccccccccccggcgaggaucccaaaaacaaaaaccccccccaaaccaaagggggggggaacaccccagggacauaaaaaaaauaacagggggguuucccccgcggaaaaaccccccccggggcgcccccucguuucccaccccccgcccgcgcaucaagaaagaaaacccccccccccucuuucuccccccuguugggaagggggggugggguguucuuuuucuuaauaaauccucccccgcuguguguggguuuuaucuuuuucuuugugggggugugggg
	.((((((..........((((((((....((((((((((((....((....((((((..((.....)).((((...........((((((((........))))))))..........))))................))))))....))....))))))))))))))))))))........))))))..((((.(((((.((((...((((((((.(((((((((((((.....((((.......)))))))))))).))))).))))))))...............(((((.....)))))...............)))).))))).))))

###########################################################################################################################

>Contig7676.972.0	is_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	4.82114333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaugaggaugagcuaguggaugaugaugguuucuacccuuu-guu
            +++++-----++++++++-++++-++---+++++---+++--|+++
            +++++-----++++++++-++++-++---+++++--|+++---+++
    REV:    auuacgacgucucgaucgacuacgacguacggagua-ggauaucgg
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4080	ugagcuaguggaugaugaugg
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4081	gaugagcuaguggaugaugau
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4082	augagcuaguggaugaugaug
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4083	augaggaugagcuaguggaug
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4084	gaugaggaugagcuaguggau
>>Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:735
	gauugagccaggugcugcuggaauguacgaugacuacaaugaugaggaugagcuaguggaugaugaugguuucuacccuuuguuugauggcuauaggaugaggcaugcagcaucagcuagcucugcagcauuaccaggaagcagucuccacagaaugcuuuuuggaaggacucgaagguuuggacgaggugucagacguggguuucgcagguagaaaacuuguuguuaguguugagucaacacugcagcauuuggugagucu
	((((..((((((((((((.(((((.((((.((((.....(((((.....((((((((.((((.((...(((((...(((..(((....)))...)))..)))))...)).)))).)))))))).....)))))((((((((((.(((....))).)))))))))).....((((..........))))..))))..)))).))))).(((((.....))))).....(((((((...))))))))))))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig7676.977.0	is_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	4.82114333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaugaggaugagcuaguggaugaugaugguuucuacccuuu-guu
            +++++-----++++++++-++++-++---+++++---+++--|+++
            +++++-----++++++++-++++-++---+++++--|+++---+++
    REV:    auuacgacgucucgaucgacuacgacguacggagua-ggauaucgg
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:736.miRNA:4085	ugagcuaguggaugaugaugg
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:736.miRNA:4086	gaugagcuaguggaugaugau
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:736.miRNA:4087	augagcuaguggaugaugaug
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:736.miRNA:4088	augaggaugagcuaguggaug
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:736.miRNA:4089	gaugaggaugagcuaguggau
>>Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:736
	agccaggugcugcuggaauguacgaugacuacaaugaugaggaugagcuaguggaugaugaugguuucuacccuuuguuugauggcuauaggaugaggcaugcagcaucagcuagcucugcagcauuaccaggaagcagucuccacagaaugcuuuuuggaaggacucgaagguuuggacgaggugucagacguggguuucgcagguagaaaacuuguuguuaguguugagucaacacugcagcauuuggug
	.((((((((((((.(((((.((((.((((.....(((((.....((((((((.((((.((...(((((...(((..(((....)))...)))..)))))...)).)))).)))))))).....)))))((((((((((.(((....))).)))))))))).....((((..........))))..))))..)))).))))).(((((.....))))).....(((((((...))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7676.985.0	is_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	4.82114333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaugaggaugagcuaguggaugaugaugguuucuacccuuu-guu
            +++++-----++++++++-++++-++---+++++---+++--|+++
            +++++-----++++++++-++++-++---+++++--|+++---+++
    REV:    auuacgacgucucgaucgacuacgacguacggagua-ggauaucgg
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:737.miRNA:4090	ugagcuaguggaugaugaugg
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:737.miRNA:4091	gaugagcuaguggaugaugau
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:737.miRNA:4092	augagcuaguggaugaugaug
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:737.miRNA:4093	augaggaugagcuaguggaug
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:737.miRNA:4094	gaugaggaugagcuaguggau
>>Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:737
	gcugcuggaauguacgaugacuacaaugaugaggaugagcuaguggaugaugaugguuucuacccuuuguuugauggcuauaggaugaggcaugcagcaucagcuagcucugcagcauuaccaggaagcagucuccacagaaugcuuuuuggaaggacucgaagguuuggacgaggugucagacguggguuucgcagguagaaaacuuguuguuaguguugagucaacacugcagcauuuggugagucuau
	.((((.(((((.((((.((((.....(((((.....((((((((.((((.((...(((((...(((..(((....)))...)))..)))))...)).)))).)))))))).....)))))((((((((((.(((....))).)))))))))).....((((..........))))..))))..)))).))))))))).((((..((((((((.((((((((...)))))))))))))...)))...)))).

###########################################################################################################################

>Contig7733.475.1	is_MIRNA
	VAL:	2.37	MeanVal:	17.5450751666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccugaugcag---cuuccaugcaucuugagauugguaggcgcauuuucagaca--aaggcuugaaac
            +++---+++-|||++++++++------+++---++--++++++++--++++--||++++++++++++
            +++---+++----++++++++----||+++---++--++++++++--++++----++++++++++++
    REV:    ggaauuugugagagaaggugccauu--uuccuuccuacugcguagggguuuuuuguucugaacuuug
                                                          *********************	47:::67	44--62	>>Contig7733.Lu0910.pre-miRNA:738.miRNA:4095	ucagaca--aaggcuugaaac
                                   *********************	24:::44	21--41	>>Contig7733.Lu0910.pre-miRNA:738.miRNA:4096	ucuugagauugguaggcgcau
                                                         *********************	46:::66	43--61	>>Contig7733.Lu0910.pre-miRNA:738.miRNA:4097	uucagaca--aaggcuugaaa
                           *********************	16:::36	13--33	>>Contig7733.Lu0910.pre-miRNA:738.miRNA:4098	uccaugcaucuugagauuggu
                                        *********************	29:::49	26--46	>>Contig7733.Lu0910.pre-miRNA:738.miRNA:4099	agauugguaggcgcauuuuca
                          *********************	15:::35	12--32	>>Contig7733.Lu0910.pre-miRNA:738.miRNA:4100	uuccaugcaucuugagauugg
>>Contig7733.Lu0910.pre-miRNA:738
	agaaagcuuuggguauugacgauccugaugcagcuuccaugcaucuugagauugguaggcgcauuuucagacaaaggcuugaaacuggugaucgugauggagacgcaaaacaacguagagcauuucagaagcuaguguauguuucaagucuuguuuuuuggggaugcgucauccuuccuuuuaccguggaagagaguguuuaagguuacugauucacagguggaaauugcuauccgugauaaugcccaaagauuguacgcuuuca
	.(((((((((((((((((.....(((...(((.((((((((......(((...((..((((((((..((((..((((((((((((..((.....((.((....)))).....)).....(((((.........)))))..))))))))))))....))))..))))))))..))...)))....))))))))....)))...)))........((((.(((((......))))).)))))))))))))))........)))))).

###########################################################################################################################

>Contig7733.480.1	is_MIRNA
	VAL:	2.37	MeanVal:	17.5450751666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccugaugcag---cuuccaugcaucuugagauugguaggcgcauuuucagaca--aaggcuugaaac
            +++---+++-|||++++++++------+++---++--++++++++--++++--||++++++++++++
            +++---+++----++++++++----||+++---++--++++++++--++++----++++++++++++
    REV:    ggaauuugugagagaaggugccauu--uuccuuccuacugcguagggguuuuuuguucugaacuuug
                                                          *********************	47:::67	44--62	>>Contig7733.Lu0910.pre-miRNA:739.miRNA:4101	ucagaca--aaggcuugaaac
                                   *********************	24:::44	21--41	>>Contig7733.Lu0910.pre-miRNA:739.miRNA:4102	ucuugagauugguaggcgcau
                                                         *********************	46:::66	43--61	>>Contig7733.Lu0910.pre-miRNA:739.miRNA:4103	uucagaca--aaggcuugaaa
                           *********************	16:::36	13--33	>>Contig7733.Lu0910.pre-miRNA:739.miRNA:4104	uccaugcaucuugagauuggu
                                        *********************	29:::49	26--46	>>Contig7733.Lu0910.pre-miRNA:739.miRNA:4105	agauugguaggcgcauuuuca
                          *********************	15:::35	12--32	>>Contig7733.Lu0910.pre-miRNA:739.miRNA:4106	uuccaugcaucuugagauugg
>>Contig7733.Lu0910.pre-miRNA:739
	gcuuuggguauugacgauccugaugcagcuuccaugcaucuugagauugguaggcgcauuuucagacaaaggcuugaaacuggugaucgugauggagacgcaaaacaacguagagcauuucagaagcuaguguauguuucaagucuuguuuuuuggggaugcgucauccuuccuuuuaccguggaagagaguguuuaagguuacugauucacagguggaaauugcuauccgugauaaugcccaaaga
	.((((((((((((.....(((...(((.((((((((......(((...((..((((((((..((((..((((((((((((..((.....((.((....)))).....)).....(((((.........)))))..))))))))))))....))))..))))))))..))...)))....))))))))....)))...)))........((((.(((((......))))).)))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig776.848.0	is_MIRNA
	VAL:	2.88	MeanVal:	25.92359	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agagaggaauggggagaaaucagcagaaaggcg
            +++++++++-++--++++++-----++---+++
            +++++++++|++--++++++----|++|||+++
    REV:    uuucuucuu-ccuuucuuugaaag-cu---cgc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig776.Lu0910.pre-miRNA:740.miRNA:4107	gagaggaauggggagaaauca
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig776.Lu0910.pre-miRNA:740.miRNA:4108	agaggaauggggagaaaucag
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig776.Lu0910.pre-miRNA:740.miRNA:4109	gaggaauggggagaaaucagc
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig776.Lu0910.pre-miRNA:740.miRNA:4110	gaauggggagaaaucagcaga
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig776.Lu0910.pre-miRNA:740.miRNA:4111	aggaauggggagaaaucagca
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig776.Lu0910.pre-miRNA:740.miRNA:4112	aauggggagaaaucagcagaa
>>Contig776.Lu0910.pre-miRNA:740
	auuaacuuaaaaccuuuugaauuuaggguugaaaguuagaucugaaggagcgguguucuaggguugagcaagcuuuugagagaggaauggggagaaaucagcagaaaggcgaagaacgcucgaaaguuucuuuccuucuucuuua
	.(((((((..((((((........))))))..)))))))......((((((..(((((.......))))).)))))).(((((((((.((..((((((.....((...(((.....)))))....))))))..))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig776.925.0	is_MIRNA
	VAL:	2.88	MeanVal:	25.92359	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agagaggaauggggagaaaucagcagaaaggcg
            +++++++++-++--++++++-----++---+++
            +++++++++|++--++++++----|++|||+++
    REV:    uuucuucuu-ccuuucuuugaaag-cu---cgc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig776.Lu0910.pre-miRNA:741.miRNA:4113	gagaggaauggggagaaauca
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig776.Lu0910.pre-miRNA:741.miRNA:4114	agaggaauggggagaaaucag
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig776.Lu0910.pre-miRNA:741.miRNA:4115	gaggaauggggagaaaucagc
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig776.Lu0910.pre-miRNA:741.miRNA:4116	gaauggggagaaaucagcaga
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig776.Lu0910.pre-miRNA:741.miRNA:4117	aggaauggggagaaaucagca
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig776.Lu0910.pre-miRNA:741.miRNA:4118	aauggggagaaaucagcagaa
>>Contig776.Lu0910.pre-miRNA:741
	gagagaggaauggggagaaaucagcagaaaggcgaagaacgcucgaaaguuucuuuccuucuucuuua
	.(((((((((.((..((((((.....((...(((.....)))))....))))))..))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7796.337.0	is_MIRNA
	VAL:	1.59	MeanVal:	10.035424	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaugaaacauuacauccaaauaugaaccauuguaua-cccaauaa
            ++++++++-++++-+++------++++++--+++-++|++++++++
            ++++++++|++++|+++||||||++++++--+++-++-++++++++
    REV:    aguauuuu-uagu-uag------auuuggcuauaaaugggguuguu
                                     *********************	26:::46	26--45	>>Contig7796.Lu0910.pre-miRNA:742.miRNA:4119	aaccauuguaua-cccaauaa
                                    *********************	25:::45	25--44	>>Contig7796.Lu0910.pre-miRNA:742.miRNA:4120	gaaccauuguaua-cccaaua
                                   *********************	24:::44	24--43	>>Contig7796.Lu0910.pre-miRNA:742.miRNA:4121	ugaaccauuguaua-cccaau
                                  *********************	23:::43	23--42	>>Contig7796.Lu0910.pre-miRNA:742.miRNA:4122	augaaccauuguaua-cccaa
>>Contig7796.Lu0910.pre-miRNA:742
	auuauauauucggccuuuaaauuugauguuauaucaugaaacauuacauccaaauaugaaccauuguauacccaauaacuuaauuuguugggguaaauaucgguuuagauugauuuuuaugaguuaaaagcauugcuggucauucgagguugggguauauaac
	.((((((((((((((((......((((......((((((((.((((.(((......((((((..(((.((((((((((......)))))))).)).)))..)))))))))))))))))))))......(((...))).))))...))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7819.527.0	is_MIRNA
	VAL:	1.97	MeanVal:	4.96944	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accaguaucaaaaugaucauug-agcugcuguacaa--agacc
            +++++++-----++++----++|++++++++-++++||+++++
            +++++++----|++++||||++-++++++++-++++--+++++
    REV:    ugguuauugga-uacu----acgucgaugacuuguuacucugg
                                *********************	21:::41	21--38	>>Contig7819.Lu0910.pre-miRNA:743.miRNA:4123	ug-agcugcuguacaa--aga
                                 *********************	22:::42	22--39	>>Contig7819.Lu0910.pre-miRNA:743.miRNA:4124	g-agcugcuguacaa--agac
                                  *********************	23:::43	23--40	>>Contig7819.Lu0910.pre-miRNA:743.miRNA:4125	-agcugcuguacaa--agacc
>>Contig7819.Lu0910.pre-miRNA:743
	uaccaguaucaaaaugaucauugagcugcuguacaaagaccaacuggucucauuguucaguagcugcaucauagguuauuggucccuguuuaauucauuuggacuggguuaauauuguguugcccucccucuagucaaccacuguuucuuuugagaaaguggucuuauugauggauuauuguuguaacauauuaaccuacuacuauagacaaguaga
	.(((((((.....((((....((((((((((.(((((((((....)))))..)))).)))))))).))))))....)))))))....((((((.....)))))).((((((((...(((((((..(((.((......((((((.((((....)))).))))))......)).)))........))))))))))))))).(((((.......))))).

###########################################################################################################################

>Contig7819.527.1	is_MIRNA
	VAL:	1.97	MeanVal:	4.96944	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accaguaucaaaaugaucauug-agcugcuguacaa--agacc
            +++++++-----++++----++|++++++++-++++||+++++
            +++++++----|++++||||++-++++++++-++++--+++++
    REV:    ugguuauugga-uacu----acgucgaugacuuguuacucugg
                                *********************	21:::41	21--38	>>Contig7819.Lu0910.pre-miRNA:744.miRNA:4126	ug-agcugcuguacaa--aga
                                 *********************	22:::42	22--39	>>Contig7819.Lu0910.pre-miRNA:744.miRNA:4127	g-agcugcuguacaa--agac
                                  *********************	23:::43	23--40	>>Contig7819.Lu0910.pre-miRNA:744.miRNA:4128	-agcugcuguacaa--agacc
>>Contig7819.Lu0910.pre-miRNA:744
	uaccaguaucaaaaugaucauugagcugcuguacaaagaccaacuggucucauuguucaguagcugcaucauagguuauuggucccuguuuaauucauuuggacuggguuaauauuguguugcccucccucuagucaaccacuguuucuuuugagaaaguggucuuauugauggauuauuguuguaacauauuaaccuacuacuauagacaaguaga
	.(((((((.....((((....((((((((((.(((((((((....)))))..)))).)))))))).))))))....)))))))(((.((((((.....)))))).)))....((.((((((((..(((.((......((((((.((((....)))).))))))......)).)))........)))))))).)).....(((((.......))))).

###########################################################################################################################

>Contig7819.527.2	is_MIRNA
	VAL:	3.94	MeanVal:	21.28194	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accaguaucaaaaugaucauugagcugcuguacaa--agacc
            +++++++-----+++++-----++++++++-++++||+++++
            +++++++----|+++++--|||++++++++-++++--+++++
    REV:    ugguuauugga-uacuacg---ucgaugacuuguuacucugg
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig7819.Lu0910.pre-miRNA:745.miRNA:4129	gaucauugagcugcuguacaa
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig7819.Lu0910.pre-miRNA:745.miRNA:4130	ugaucauugagcugcuguaca
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig7819.Lu0910.pre-miRNA:745.miRNA:4131	augaucauugagcugcuguac
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig7819.Lu0910.pre-miRNA:745.miRNA:4132	uaucaaaaugaucauugagcu
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7819.Lu0910.pre-miRNA:745.miRNA:4133	aguaucaaaaugaucauugag
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7819.Lu0910.pre-miRNA:745.miRNA:4134	caguaucaaaaugaucauuga
>>Contig7819.Lu0910.pre-miRNA:745
	uaccaguaucaaaaugaucauugagcugcuguacaaagaccaacuggucucauuguucaguagcugcaucauagguuauuggucccuguuuaauucauuuggacuggguuaauauuguguugcccucccucuagucaaccacuguuucuuuugagaaaguggucuuauugauggauuauuguuguaacauauuaaccuacuacuauagacaaguaga
	.(((((((.....(((((.....((((((((.(((((((((....)))))..)))).))))))))..)))))....)))))))....((((((.....)))))).((((((((...(((((((..(((.((......((((((.((((....)))).))))))......)).)))........))))))))))))))).(((((.......))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.529.0	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:746.miRNA:4135	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:746.miRNA:4136	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:746.miRNA:4137	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:746.miRNA:4138	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:746
	ccaagucuuucaaguacuuugaucuugaucaucagaucaacgcaacaggcgcugauagucgugcuguuguuugaugcugguggucucuuuccuaagauguccacauguauuauauuaauguugaucuacuaaacggaucuugcaucgaccauaaucucauauuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	.((((((.........(((.((....((((((((((((((.((((((.((((........))))))))))))))).)))))))))....))..)))........(((.(((((.((.((((.(((((.......)))))..)))).))..)))))..))).........))))))...((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.529.1	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:747.miRNA:4139	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:747.miRNA:4140	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:747.miRNA:4141	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:747.miRNA:4142	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:747
	ccaagucuuucaaguacuuugaucuugaucaucagaucaacgcaacaggcgcugauagucgugcuguuguuugaugcugguggucucuuuccuaagauguccacauguauuauauuaauguugaucuacuaaacggaucuugcaucgaccauaaucucauauuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	........(((((((....(((....((((((((((((((.((((((.((((........))))))))))))))).)))))))))..........(((((..((((...........)))).(((((.......)))))..))))).................)))....))))))).((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.536.0	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:748.miRNA:4143	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:748.miRNA:4144	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:748.miRNA:4145	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:748.miRNA:4146	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:748
	uuucaaguacuuugaucuugaucaucagaucaacgcaacaggcgcugauagucgugcuguuguuugaugcugguggucucuuuccuaagauguccacauguauuauauuaauguugaucuacuaaacggaucuugcaucgaccauaaucucauauuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	.(((((((....(((....((((((((((((((.((((((.((((........))))))))))))))).)))))))))..........(((((..((((...........)))).(((((.......)))))..))))).................)))....))))))).((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.541.0	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:749.miRNA:4147	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:749.miRNA:4148	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:749.miRNA:4149	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:749.miRNA:4150	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:749
	aguacuuugaucuugaucaucagaucaacgcaacaggcgcugauagucgugcuguuguuugaugcugguggucucuuuccuaagauguccacauguauuauauuaauguugaucuacuaaacggaucuugcaucgaccauaaucucauauuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	.(((....(((((.((((((((((((((.((((((.((((........))))))))))))))).))))))))).............(((.((((...........)))).))).........))))).))).(((((((((.............))))).))))..((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.541.1	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:750.miRNA:4151	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:750.miRNA:4152	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:750.miRNA:4153	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:750.miRNA:4154	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:750
	aguacuuugaucuugaucaucagaucaacgcaacaggcgcugauagucgugcuguuguuugaugcugguggucucuuuccuaagauguccacauguauuauauuaauguugaucuacuaaacggaucuugcaucgaccauaaucucauauuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	.(((....(((((.((((((((((((((.((((((.((((........))))))))))))))).))))))))).........(((..((.((((...........)))).))))).......))))).))).(((((((((.............))))).))))..((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.549.0	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:751.miRNA:4155	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:751.miRNA:4156	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:751.miRNA:4157	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:751.miRNA:4158	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:751
	gaucuugaucaucagaucaacgcaacaggcgcugauagucgugcuguuguuugaugcugguggucucuuuccuaagauguccacauguauuauauuaauguugaucuacuaaacggaucuugcaucgaccauaaucucauauuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	(((((.((((((((((((((.((((((.((((........))))))))))))))).))))))))).........(((..((.((((...........)))).))))).......))))).....(((((((((.............))))).))))..((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.549.1	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:752.miRNA:4159	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:752.miRNA:4160	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:752.miRNA:4161	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:752.miRNA:4162	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:752
	gaucuugaucaucagaucaacgcaacaggcgcugauagucgugcuguuguuugaugcugguggucucuuuccuaagauguccacauguauuauauuaauguugaucuacuaaacggaucuugcaucgaccauaaucucauauuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	(((((.((((((((((((((.((((((.((((........))))))))))))))).))))))))).............(((.((((...........)))).))).........))))).....(((((((((.............))))).))))..((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.561.0	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:753.miRNA:4163	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:753.miRNA:4164	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:753.miRNA:4165	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:753.miRNA:4166	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:753
	cagaucaacgcaacaggcgcugauagucgugcuguuguuugaugcugguggucucuuuccuaagauguccacauguauuauauuaauguugaucuacuaaacggaucuugcaucgaccauaaucucauauuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	.((((((((.(((((.((((........)))))))))..((((((..((((..((((....))))...))))..)))))).......)))))))).................(((((((((.............))))).))))..((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.569.0	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:754.miRNA:4167	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:754.miRNA:4168	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:754.miRNA:4169	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:754.miRNA:4170	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:754
	cgcaacaggcgcugauagucgugcuguuguuugaugcugguggucucuuuccuaagauguccacauguauuauauuaauguugaucuacuaaacggaucuugcaucgaccauaaucucauauuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	.((((((.((((........)))))))))).((((((..((((..((((....))))...))))..))))))......(((.(((((.......)))))..)))(((((((((.............))))).))))..((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.573.0	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:755.miRNA:4171	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:755.miRNA:4172	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:755.miRNA:4173	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:755.miRNA:4174	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:755
	acaggcgcugauagucgugcuguuguuugaugcugguggucucuuuccuaagauguccacauguauuauauuaauguugaucuacuaaacggaucuugcaucgaccauaaucucauauuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	.(((((.......(((((((.((((..((((((..((((..((((....))))...))))..))))))...))))...(((((.......)))))..))).))))........(((((...))))))))))...((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.584.0	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:756.miRNA:4175	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:756.miRNA:4176	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:756.miRNA:4177	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:756.miRNA:4178	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:756
	uagucgugcuguuguuugaugcugguggucucuuuccuaagauguccacauguauuauauuaauguugaucuacuaaacggaucuugcaucgaccauaaucucauauuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	.((((((((.......((((((..((((..((((....))))...))))..)))))).....((((.(((((.......)))))..))))....................)))))))).....((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.584.1	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:757.miRNA:4179	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:757.miRNA:4180	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:757.miRNA:4181	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:757.miRNA:4182	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:757
	uagucgugcuguuguuugaugcugguggucucuuuccuaagauguccacauguauuauauuaauguugaucuacuaaacggaucuugcaucgaccauaaucucauauuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	.((((((((.......((((((..((((..((((....))))...))))..))))))..((.((((.(((((.......)))))..)))).)).................)))))))).....((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.591.0	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:758.miRNA:4183	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:758.miRNA:4184	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:758.miRNA:4185	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:758.miRNA:4186	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:758
	gcuguuguuugaugcugguggucucuuuccuaagauguccacauguauuauauuaauguugaucuacuaaacggaucuugcaucgaccauaaucucauauuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	((.((((..((((((..((((..((((....))))...))))..))))))...))))...(((((.......)))))..)).(((((((((.............))))).))))..((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.595.0	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:759.miRNA:4187	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:759.miRNA:4188	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:759.miRNA:4189	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:759.miRNA:4190	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:759
	uuguuugaugcugguggucucuuuccuaagauguccacauguauuauauuaauguugaucuacuaaacggaucuugcaucgaccauaaucucauauuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	.((.(((((((..((((..((((....))))...))))..................(((((.......)))))..))))))).)).....((((((...)))))).......((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.599.0	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:760.miRNA:4191	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:760.miRNA:4192	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:760.miRNA:4193	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:760.miRNA:4194	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:760
	uugaugcugguggucucuuuccuaagauguccacauguauuauauuaauguugaucuacuaaacggaucuugcaucgaccauaaucucauauuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	.((((((..((((..((((....))))...))))..))))))......(((.(((((.......)))))..)))(((((((((.............))))).))))..((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.608.0	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:761.miRNA:4195	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:761.miRNA:4196	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:761.miRNA:4197	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:761.miRNA:4198	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:761
	guggucucuuuccuaagauguccacauguauuauauuaauguugaucuacuaaacggaucuugcaucgaccauaaucucauauuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	((((..((((....))))...))))..............(((.(((((.......)))))..)))(((((((((.............))))).))))..((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.646.0	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:762.miRNA:4199	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:762.miRNA:4200	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:762.miRNA:4201	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:762.miRNA:4202	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:762
	auguugaucuacuaaacggaucuugcaucgaccauaaucucauauuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	.(((.(((((.......)))))..)))(((((((((.............))))).))))..((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.648.0	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:763.miRNA:4203	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:763.miRNA:4204	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:763.miRNA:4205	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:763.miRNA:4206	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:763
	guugaucuacuaaacggaucuugcaucgaccauaaucucauauuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	((.(((((.......)))))..)).(((((((((.............))))).))))..((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.651.0	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:764.miRNA:4207	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:764.miRNA:4208	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:764.miRNA:4209	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:764.miRNA:4210	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:764
	gaucuacuaaacggaucuugcaucgaccauaaucucauauuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	(((((.......))))).....(((((((((.............))))).))))..((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.672.0	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:765.miRNA:4211	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:765.miRNA:4212	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:765.miRNA:4213	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:765.miRNA:4214	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:765
	aucgaccauaaucucauauuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	.(((((((((.............))))).))))..((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.676.0	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:766.miRNA:4215	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:766.miRNA:4216	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:766.miRNA:4217	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:766.miRNA:4218	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:766
	accauaaucucauauuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	.(((((.............))))).......((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.684.0	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:767.miRNA:4219	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:767.miRNA:4220	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:767.miRNA:4221	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:767.miRNA:4222	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:767
	cucauauuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	.((((((...)))))).......((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.690.0	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:768.miRNA:4223	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:768.miRNA:4224	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:768.miRNA:4225	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:768.miRNA:4226	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:768
	uuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	.((((.......)))).((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.690.1	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:769.miRNA:4227	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:769.miRNA:4228	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:769.miRNA:4229	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:769.miRNA:4230	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:769
	uuucguauggcuugaaucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	.................((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7883.706.0	is_MIRNA
	VAL:	4.92	MeanVal:	38.753334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcaug
            ++++++++++--++++++++++--++++-------+++-+++++++
            ++++++++++||++++++++++-|++++---||||+++|+++++++
    REV:    guuuauuugu--uucugguagga-cuagaaa----uac-uacguac
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:770.miRNA:4231	aauaaauaaaaagaucauccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:770.miRNA:4232	auaaauaaaaagaucaucccg
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:770.miRNA:4233	gaauaaauaaaaagaucaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:770.miRNA:4234	uaaauaaaaagaucaucccgg
>>Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:770
	ucgaauaaauaaaaagaucaucccgggucgacaguaguguaugcauguacaacaugcaucauaaagaucaggauggucuuuguuuauuugu
	.((((((((((..((((((((((..((((.......(((.(((((((.....))))))))))...)))).)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig7934.677.0	is_MIRNA
	VAL:	3.53	MeanVal:	11.8915174444444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagg-guuugcaa-agagucugau-aagg
            +++++|++++++++|+++++--++-|++++
            +++++-++++++++-+++++--++--++++
    REV:    auuccacggacguucuuucgaucucuuuuc
                     *********************	10:::30	9--27	>>Contig7934.Lu0910.pre-miRNA:771.miRNA:4235	ugcaa-agagucugau-aagg
                    *********************	9:::29	8--26	>>Contig7934.Lu0910.pre-miRNA:771.miRNA:4236	uugcaa-agagucugau-aag
                   *********************	8:::28	7--25	>>Contig7934.Lu0910.pre-miRNA:771.miRNA:4237	uuugcaa-agagucugau-aa
                  *********************	7:::27	6--24	>>Contig7934.Lu0910.pre-miRNA:771.miRNA:4238	guuugcaa-agagucugau-a
>>Contig7934.Lu0910.pre-miRNA:771
	uugaggguuugcaaagagucugauaaggauccucuuuucucuagcuuucuugcaggcaccuuau
	.((((((((((((((((((..((.((((.....))))..))..))))).)))))))).))))).

###########################################################################################################################

>Contig7945.626.0	is_MIRNA
	VAL:	16.51	MeanVal:	241.1421445	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcauuguuauaaacaguauauuguuuuuggcucca
            ++---++---++++++++++++++++-+++--+++
            ++---++--|++++++++++++++++-+++--+++
    REV:    cgggccguu-uuuguuauaugauaaauaccucggu
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig7945.Lu0910.pre-miRNA:772.miRNA:4239	aaacaguauauuguuuuuggc
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig7945.Lu0910.pre-miRNA:772.miRNA:4240	uauaaacaguauauuguuuuu
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig7945.Lu0910.pre-miRNA:772.miRNA:4241	auaaacaguauauuguuuuug
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig7945.Lu0910.pre-miRNA:772.miRNA:4242	aacaguauauuguuuuuggcu
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig7945.Lu0910.pre-miRNA:772.miRNA:4243	uaaacaguauauuguuuuugg
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig7945.Lu0910.pre-miRNA:772.miRNA:4244	uuauaaacaguauauuguuuu
>>Contig7945.Lu0910.pre-miRNA:772
	agcauuguuauaaacaguauauuguuuuuggcuccacaaccgucuggcuccauaaauaguauauuguuuuugccgggcgcucuggcagauuccggucaccgggauuuugguuccggccaccagag
	.((...((...((((((((((((((((.(((..(((........)))..))).))))))))))))))))..))...)).((((((.(((((((((...))))))))).(((....))).))))))

###########################################################################################################################

>Contig7970.537.0	is_MIRNA
	VAL:	5.04	MeanVal:	56.64687	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgauuauucuuucggcucuaccagggcucaucgauuucc-cagaagccguuaagauau
            +++-++++++--++++---++++++--++--++++++++|+++++++------+++++
            +++|++++++--++++-||++++++--++||++++++++-+++++++------+++++
    REV:    gcu-auaagguugucgu--ugguccucag--guuaaaggugucuucguuucuccugug
                                             *********************	34:::54	34--53	>>Contig7970.Lu0910.pre-miRNA:773.miRNA:4245	auuucc-cagaagccguuaag
                                              *********************	35:::55	35--54	>>Contig7970.Lu0910.pre-miRNA:773.miRNA:4246	uuucc-cagaagccguuaaga
                                            *********************	33:::53	33--52	>>Contig7970.Lu0910.pre-miRNA:773.miRNA:4247	gauuucc-cagaagccguuaa
                                                *********************	37:::57	37--56	>>Contig7970.Lu0910.pre-miRNA:773.miRNA:4248	ucc-cagaagccguuaagaua
                                               *********************	36:::56	36--55	>>Contig7970.Lu0910.pre-miRNA:773.miRNA:4249	uucc-cagaagccguuaagau
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig7970.Lu0910.pre-miRNA:773.miRNA:4250	cgauuucc-cagaagccguua
>>Contig7970.Lu0910.pre-miRNA:773
	auccuggcuucgauuauucuuucggcucuaccagggcucaucgauuucccagaagccguuaagauauggaagaucgacaaguuggacuuccuggccugcuuaggagccuucaucgguguccucuuugcuucuguggaaauuggacuccugguugcuguuggaauaucguuugugaagauaauacugauaucaauucagccuggaa
	.(((.((((.(((.((((((..((((...((((((..((..(((((((((((((((......((((((((((.((((....)))).))))).(((((.....)).))).......)))))......))))))).))))))))))..)))))).))))..)))))))))........((((.......)))).....)))).))).

###########################################################################################################################

>Contig7985.918.0	is_MIRNA
	VAL:	3.51	MeanVal:	32.8631765	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucugcucucguuucucacccucaaugugcagaagc
            ++++++++----+++++--++++++++-+++--++
            ++++++++----+++++--++++++++|+++--++
    REV:    ggacggggaauuggaguacgaguuacg-guuggug
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig7985.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4251	cucguuucucacccucaaugu
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig7985.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4252	ucucguuucucacccucaaug
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig7985.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4253	cucucguuucucacccucaau
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig7985.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4254	cguuucucacccucaaugugc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig7985.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4255	gcucucguuucucacccucaa
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig7985.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4256	ugcucucguuucucacccuca
>>Contig7985.Lu0910.pre-miRNA:774
	aucugcucucguuucucacccucaaugugcagaagcugcugugguuggcauugagcaugagguuaaggggcaggg
	.((((((((....(((((..((((((((.(((..((....))..)))))))))))..)))))....)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8007.704.0	is_MIRNA
	VAL:	3.55	MeanVal:	9.5164305	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaucaguuguuaaagga-guuuc-gggcgaguuugucagguugu
            ++++---+++-++++-+++|+++++|++++--+++++++++++-++
            ++++---+++|++++-+++-+++++-++++--+++++++++++-++
    REV:    ucguuuccaa-aguuaucuccgagguuccgacuaagcaguucacca
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig8007.Lu0910.pre-miRNA:775.miRNA:4257	caucaguuguuaaagga-guu
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig8007.Lu0910.pre-miRNA:775.miRNA:4258	gcaucaguuguuaaagga-gu
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig8007.Lu0910.pre-miRNA:775.miRNA:4259	aucaguuguuaaagga-guuu
>>Contig8007.Lu0910.pre-miRNA:775
	gagagaguucagcuuguuauugauauggaggacacgucaucggcaucaguuguuaaaggaguuucgggcgaguuugucagguugugaaaccacuugacgaaucagccuuggagccucuauugaaaccuuugcuugagaaagggauaagcuguuuggcuguaguuuugcugcauucuuauacuuucccugaacacgagcuacuucucucu
	(((((((...(((((((...(((..((.....))..)))..((((...(((.((((.((((((((((((..(((((((((((.((...)).)))))))))))..)))).))))).))).)))))))...))))......(((((.(((.(((..((.(((((.....))))).))..)))))))))))....)))))))..))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8027.743.0	is_MIRNA
	VAL:	1.54	MeanVal:	8.38471399999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaug-----gcagaau--ggacauuccucucag-ucuaugcuuugcugcaaug
            ++++++|||||++++++-||++++++---+++++-|+++-++--+++++++++++
            ++++++-----++++++---++++++---+++++--+++-++--+++++++++++
    REV:    ggguacucgguugucuucuucuugugucaagagugaagggacucgacgacguuac
                         *********************	14:::34	9--27	>>Contig8027.Lu0910.pre-miRNA:776.miRNA:4260	agaau--ggacauuccucuca
                        *********************	13:::33	8--26	>>Contig8027.Lu0910.pre-miRNA:776.miRNA:4261	cagaau--ggacauuccucuc
                       *********************	12:::32	7--25	>>Contig8027.Lu0910.pre-miRNA:776.miRNA:4262	gcagaau--ggacauuccucu
                          *********************	15:::35	10--28	>>Contig8027.Lu0910.pre-miRNA:776.miRNA:4263	gaau--ggacauuccucucag
>>Contig8027.Lu0910.pre-miRNA:776
	gagggaguguuacuggaaacagagaacaugcuggcucauggcagaauggacauuccucucagucuaugcuuugcugcaaugagaggagaugaucuccugaugcagcagcuacugaaacguggucuagauccaaaugagucugacaacaauggcagagcagcucugcacauugcagcagcucagggaagugagaacuguguucuucuucuguuggcucauggggcugauccuaacuuuaaggacucaga
	...((.(((((.(((....)))..))))).))..((((((((((((.((((((...(((((.(((.((..(((((((((((..(((((.....)))))..(((((.((((.(((...(((.(((.((((........)))))))....))).)))...))))))))))))))))))))..)).)))..)))))...))))))...)))))).....)))))).((((((((.......)))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig8027.748.0	is_MIRNA
	VAL:	1.54	MeanVal:	8.38471399999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaug-----gcagaau--ggacauuccucucag-ucuaugcuuugcugcaaug
            ++++++|||||++++++-||++++++---+++++-|+++-++--+++++++++++
            ++++++-----++++++---++++++---+++++--+++-++--+++++++++++
    REV:    ggguacucgguugucuucuucuugugucaagagugaagggacucgacgacguuac
                         *********************	14:::34	9--27	>>Contig8027.Lu0910.pre-miRNA:777.miRNA:4264	agaau--ggacauuccucuca
                        *********************	13:::33	8--26	>>Contig8027.Lu0910.pre-miRNA:777.miRNA:4265	cagaau--ggacauuccucuc
                       *********************	12:::32	7--25	>>Contig8027.Lu0910.pre-miRNA:777.miRNA:4266	gcagaau--ggacauuccucu
                          *********************	15:::35	10--28	>>Contig8027.Lu0910.pre-miRNA:777.miRNA:4267	gaau--ggacauuccucucag
>>Contig8027.Lu0910.pre-miRNA:777
	aguguuacuggaaacagagaacaugcuggcucauggcagaauggacauuccucucagucuaugcuuugcugcaaugagaggagaugaucuccugaugcagcagcuacugaaacguggucuagauccaaaugagucugacaacaauggcagagcagcucugcacauugcagcagcucagggaagugagaacuguguucuucuucuguuggcucauggggcugauccuaacuuuaaggacucagauggca
	.(((((.(((....)))..)))))(((..((((((((((((.((((((...(((((.(((.((..(((((((((((..(((((.....)))))..(((((.((((.(((...(((.(((.((((........)))))))....))).)))...))))))))))))))))))))..)).)))..)))))...))))))...)))))).....)))))).((((((((.......)))).))))..))).

###########################################################################################################################

>Contig8027.751.0	is_MIRNA
	VAL:	1.54	MeanVal:	8.38471399999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaug-----gcagaau--ggacauuccucucag-ucuaugcuuugcugcaaug
            ++++++|||||++++++-||++++++---+++++-|+++-++--+++++++++++
            ++++++-----++++++---++++++---+++++--+++-++--+++++++++++
    REV:    ggguacucgguugucuucuucuugugucaagagugaagggacucgacgacguuac
                         *********************	14:::34	9--27	>>Contig8027.Lu0910.pre-miRNA:778.miRNA:4268	agaau--ggacauuccucuca
                        *********************	13:::33	8--26	>>Contig8027.Lu0910.pre-miRNA:778.miRNA:4269	cagaau--ggacauuccucuc
                       *********************	12:::32	7--25	>>Contig8027.Lu0910.pre-miRNA:778.miRNA:4270	gcagaau--ggacauuccucu
                          *********************	15:::35	10--28	>>Contig8027.Lu0910.pre-miRNA:778.miRNA:4271	gaau--ggacauuccucucag
>>Contig8027.Lu0910.pre-miRNA:778
	guuacuggaaacagagaacaugcuggcucauggcagaauggacauuccucucagucuaugcuuugcugcaaugagaggagaugaucuccugaugcagcagcuacugaaacguggucuagauccaaaugagucugacaacaauggcagagcagcucugcacauugcagcagcucagggaagugagaacuguguucuucuucuguuggcucauggggcugauccuaacuuuaaggacucagauggcaa
	(((.(((....)))..))).((((..((((((((((((.((((((...(((((.(((.((..(((((((((((..(((((.....)))))..(((((.((((.(((...(((.(((.((((........)))))))....))).)))...))))))))))))))))))))..)).)))..)))))...))))))...)))))).....)))))).((((((((.......)))).))))..)))).

###########################################################################################################################

>Contig8027.776.0	is_MIRNA
	VAL:	1.54	MeanVal:	8.38471399999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaug-----gcagaau--ggacauuccucucag-ucuaugcuuugcugcaaug
            ++++++|||||++++++-||++++++---+++++-|+++-++--+++++++++++
            ++++++-----++++++---++++++---+++++--+++-++--+++++++++++
    REV:    ggguacucgguugucuucuucuugugucaagagugaagggacucgacgacguuac
                         *********************	14:::34	9--27	>>Contig8027.Lu0910.pre-miRNA:779.miRNA:4272	agaau--ggacauuccucuca
                        *********************	13:::33	8--26	>>Contig8027.Lu0910.pre-miRNA:779.miRNA:4273	cagaau--ggacauuccucuc
                       *********************	12:::32	7--25	>>Contig8027.Lu0910.pre-miRNA:779.miRNA:4274	gcagaau--ggacauuccucu
                          *********************	15:::35	10--28	>>Contig8027.Lu0910.pre-miRNA:779.miRNA:4275	gaau--ggacauuccucucag
>>Contig8027.Lu0910.pre-miRNA:779
	gcucauggcagaauggacauuccucucagucuaugcuuugcugcaaugagaggagaugaucuccugaugcagcagcuacugaaacguggucuagauccaaaugagucugacaacaauggcagagcagcucugcacauugcagcagcucagggaagugagaacuguguucuucuucuguuggcucauggggcugauccuaacuuuaaggacucaga
	.((((((((((((.((((((...(((((.(((.((..(((((((((((..(((((.....)))))..(((((.((((.(((...(((.(((.((((........)))))))....))).)))...))))))))))))))))))))..)).)))..)))))...))))))...)))))).....)))))).((((((((.......)))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig810.965.0	is_MIRNA
	VAL:	2.32	MeanVal:	15.965125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaagggcaaaaagugggaaa-uuccuuggg
            +++--++++++++++-++++--|++++--+++
            +++||++++++++++-++++---++++--+++
    REV:    ccc--cccguuuuuuuuccucacgaggccccc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig810.Lu0910.pre-miRNA:780.miRNA:4276	ggaagggcaaaaagugggaaa
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig810.Lu0910.pre-miRNA:780.miRNA:4277	gggcaaaaagugggaaa-uuc
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig810.Lu0910.pre-miRNA:780.miRNA:4278	ggcaaaaagugggaaa-uucc
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig810.Lu0910.pre-miRNA:780.miRNA:4279	gcaaaaagugggaaa-uuccu
                     *********************	10:::30	10--29	>>Contig810.Lu0910.pre-miRNA:780.miRNA:4280	aaaaagugggaaa-uuccuug
                    *********************	9:::29	9--28	>>Contig810.Lu0910.pre-miRNA:780.miRNA:4281	caaaaagugggaaa-uuccuu
>>Contig810.Lu0910.pre-miRNA:780
	ccagaaaugaaaaaaaaaaaaccuuugcaaaagaauuuauugaaacaaacaagggaagggcaaaaagugggaaauuccuugggaaaaaacccccggagcacuccuuuuuuuugccccccgcgggggaaaaaaaccccccggggguuugugggggggggggggggccuuucuaaaaagguuuuuuuuu
	.((....))...((((((((((((((..................((((((..(((..((((((((((.((((..((((..(((......)))..))))...)))).))))))))))))).((((((........))))))...))))))..((..(((......)))..))..))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig810.976.0	is_MIRNA
	VAL:	2.32	MeanVal:	15.965125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaagggcaaaaagugggaaa-uuccuuggg
            +++--++++++++++-++++--|++++--+++
            +++||++++++++++-++++---++++--+++
    REV:    ccc--cccguuuuuuuuccucacgaggccccc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig810.Lu0910.pre-miRNA:781.miRNA:4282	ggaagggcaaaaagugggaaa
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig810.Lu0910.pre-miRNA:781.miRNA:4283	gggcaaaaagugggaaa-uuc
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig810.Lu0910.pre-miRNA:781.miRNA:4284	ggcaaaaagugggaaa-uucc
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig810.Lu0910.pre-miRNA:781.miRNA:4285	gcaaaaagugggaaa-uuccu
                     *********************	10:::30	10--29	>>Contig810.Lu0910.pre-miRNA:781.miRNA:4286	aaaaagugggaaa-uuccuug
                    *********************	9:::29	9--28	>>Contig810.Lu0910.pre-miRNA:781.miRNA:4287	caaaaagugggaaa-uuccuu
>>Contig810.Lu0910.pre-miRNA:781
	aaaaaaaaaaccuuugcaaaagaauuuauugaaacaaacaagggaagggcaaaaagugggaaauuccuugggaaaaaacccccggagcacuccuuuuuuuugccccccgcgggggaaaaaaaccccccggggguuugugggggggggggggggccuuucuaaaaagguuuuuuuuu
	.((((((((((((((..................((((((..(((..((((((((((.((((..((((..(((......)))..))))...)))).))))))))))))).((((((........))))))...))))))..((..(((......)))..))..))))))))))))))

###########################################################################################################################

>Contig810.992.0	is_MIRNA
	VAL:	2.32	MeanVal:	15.965125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaagggcaaaaagugggaaa-uuccuuggg
            +++--++++++++++-++++--|++++--+++
            +++||++++++++++-++++---++++--+++
    REV:    ccc--cccguuuuuuuuccucacgaggccccc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig810.Lu0910.pre-miRNA:782.miRNA:4288	ggaagggcaaaaagugggaaa
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig810.Lu0910.pre-miRNA:782.miRNA:4289	gggcaaaaagugggaaa-uuc
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig810.Lu0910.pre-miRNA:782.miRNA:4290	ggcaaaaagugggaaa-uucc
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig810.Lu0910.pre-miRNA:782.miRNA:4291	gcaaaaagugggaaa-uuccu
                     *********************	10:::30	10--29	>>Contig810.Lu0910.pre-miRNA:782.miRNA:4292	aaaaagugggaaa-uuccuug
                    *********************	9:::29	9--28	>>Contig810.Lu0910.pre-miRNA:782.miRNA:4293	caaaaagugggaaa-uuccuu
>>Contig810.Lu0910.pre-miRNA:782
	caaaagaauuuauugaaacaaacaagggaagggcaaaaagugggaaauuccuugggaaaaaacccccggagcacuccuuuuuuuugccccccgcgggggaaaaaaaccccccggggguuugugggggggggggggggccuuucuaaaaagguuuuuuuu
	.((((((((((......((((((..(((..((((((((((.((((..((((..(((......)))..))))...)))).))))))))))))).((((((........))))))...))))))..((..(((......)))..))....)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8238.247.0	is_MIRNA
	VAL:	6.31	MeanVal:	69.7863253333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auguuggucca-uugcaaauucucuucagcguguuauuaaccuugu
            ++++++++---|+++-++++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++----+++-++++++++++++++-+++++++++++++++
    REV:    uacaaccacgacaauauuuaggagaaguugaacgauaguugggaca
                           *********************	16:::36	15--35	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:783.miRNA:4294	caaauucucuucagcguguua
                        *********************	13:::33	12--32	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:783.miRNA:4295	uugcaaauucucuucagcgug
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:783.miRNA:4296	ucca-uugcaaauucucuuca
                            *********************	17:::37	16--36	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:783.miRNA:4297	aaauucucuucagcguguuau
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:783.miRNA:4298	uguuggucca-uugcaaauuc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:783.miRNA:4299	guuggucca-uugcaaauucu
>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:783
	gcauaaauuugugcuuggggaugaacaauuacuucauguuuugaucuuuuugcaaauccucucaacccuauuaucaauuauguauauaugauacccaccauguagccauagauguugguccauugcaaauucucuucagcguguuauuaaccuuguguugguucuauugaauuaaacagaucagguggguaauagcuucuccaacaggguugauagcaaguugaagaggauuuauaacagcaccaacauagaua
	(((((....)))))..((((((...(((.....(((.....))).....)))...))))))..........((((...((((..((((((........))))))..)))).((((((((...(((.((((((((((((((.(((((((((((((((.(((((((....)))))))........((.((((....))))..)).))))))))))))))).)))))))))))))).)))....)))))))).))))

###########################################################################################################################

>Contig8238.257.0	is_MIRNA
	VAL:	6.31	MeanVal:	69.7863253333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auguuggucca-uugcaaauucucuucagcguguuauuaaccuugu
            ++++++++---|+++-++++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++----+++-++++++++++++++-+++++++++++++++
    REV:    uacaaccacgacaauauuuaggagaaguugaacgauaguugggaca
                           *********************	16:::36	15--35	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:784.miRNA:4300	caaauucucuucagcguguua
                        *********************	13:::33	12--32	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:784.miRNA:4301	uugcaaauucucuucagcgug
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:784.miRNA:4302	ucca-uugcaaauucucuuca
                            *********************	17:::37	16--36	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:784.miRNA:4303	aaauucucuucagcguguuau
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:784.miRNA:4304	uguuggucca-uugcaaauuc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:784.miRNA:4305	guuggucca-uugcaaauucu
>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:784
	gugcuuggggaugaacaauuacuucauguuuugaucuuuuugcaaauccucucaacccuauuaucaauuauguauauaugauacccaccauguagccauagauguugguccauugcaaauucucuucagcguguuauuaaccuuguguugguucuauugaauuaaacagaucagguggguaauagcuucuccaacaggguugauagcaaguugaagaggauuuauaacagcaccaacauagaua
	((....((((((...(((.....(((.....))).....)))...))))))...)).....((((...((((..((((((........))))))..)))).((((((((...(((.((((((((((((((.(((((((((((((((.(((((((....)))))))........((.((((....))))..)).))))))))))))))).)))))))))))))).)))....)))))))).))))

###########################################################################################################################

>Contig8238.263.0	is_MIRNA
	VAL:	6.31	MeanVal:	69.7863253333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auguuggucca-uugcaaauucucuucagcguguuauuaaccuugu
            ++++++++---|+++-++++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++----+++-++++++++++++++-+++++++++++++++
    REV:    uacaaccacgacaauauuuaggagaaguugaacgauaguugggaca
                           *********************	16:::36	15--35	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:785.miRNA:4306	caaauucucuucagcguguua
                        *********************	13:::33	12--32	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:785.miRNA:4307	uugcaaauucucuucagcgug
                   *********************	8:::28	8--27	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:785.miRNA:4308	ucca-uugcaaauucucuuca
                            *********************	17:::37	16--36	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:785.miRNA:4309	aaauucucuucagcguguuau
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:785.miRNA:4310	uguuggucca-uugcaaauuc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:785.miRNA:4311	guuggucca-uugcaaauucu
>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:785
	ggggaugaacaauuacuucauguuuugaucuuuuugcaaauccucucaacccuauuaucaauuauguauauaugauacccaccauguagccauagauguugguccauugcaaauucucuucagcguguuauuaaccuuguguugguucuauugaauuaaacagaucagguggguaauagcuucuccaacaggguugauagcaaguugaagaggauuuauaacagcaccaacauagaua
	((((((...(((.....(((.....))).....)))...))))))..........((((...((((..((((((........))))))..)))).((((((((...(((.((((((((((((((.(((((((((((((((.(((((((....)))))))........((.((((....))))..)).))))))))))))))).)))))))))))))).)))....)))))))).))))

###########################################################################################################################

>Contig8238.330.2	is_MIRNA
	VAL:	695222.44	MeanVal:	7952186.00953333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguagccauagauguuggucca-uugcaaauucucuucagcguguuauuaaccuugu
            ++++-------++++++++---|+++-++++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++---||||++++++++----+++-++++++++++++++-+++++++++++++++
    REV:    acauaga----uacaaccacgacaauauuuaggagaaguugaacgauaguugggaca
                                      *********************	27:::47	26--46	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:786.miRNA:4312	caaauucucuucagcguguua
                                   *********************	24:::44	23--43	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:786.miRNA:4313	uugcaaauucucuucagcgug
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:786.miRNA:4314	auguuggucca-uugcaaauu
                              *********************	19:::39	19--38	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:786.miRNA:4315	ucca-uugcaaauucucuuca
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:786.miRNA:4316	gauguuggucca-uugcaaau
                                       *********************	28:::48	27--47	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:786.miRNA:4317	aaauucucuucagcguguuau
>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:786
	auauaugauacccaccauguagccauagauguugguccauugcaaauucucuucagcguguuauuaaccuuguguugguucuauugaauuaaacagaucagguggguaauagcuucuccaacaggguugauagcaaguugaagaggauuuauaacagcaccaacauagauacaaaaagauuucuaggguugauagcauauuuaagaggauuuguaaaaguaucagaacuaguugcuggagcaggcuauggaggggggcaauugcucaucuccaaacgcaaauugaugcaaccaaggauauggaaggggaucuuguuuuuggugcuca
	..(((((..((((....((((.......((((((((...(((.((((((((((((((.(((((((((((((((.(((((((....)))))))........((.((((....))))..)).))))))))))))))).)))))))))))))).)))....))))))))...))))...((....)).))))......)))))....(((...........(((((((.......(((....))).((..(((((..((((....))))..)))))...))...))))))).((((((((((.(((......))))))))))))).))).

###########################################################################################################################

>Contig8238.369.0	is_MIRNA
	VAL:	1.28	MeanVal:	10.281793	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugc------aaauucucuucagcguguuauuaaccuugu
            +++||||||++++++++++++++-+++++++++++++++
            +++------++++++++++++++-+++++++++++++++
    REV:    acgacaauauuuaggagaaguugaacgauaguugggaca
                     *********************	10:::30	4--24	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:787.miRNA:4318	aaauucucuucagcguguuau
                       *********************	12:::32	6--26	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:787.miRNA:4319	auucucuucagcguguuauua
                        *********************	13:::33	7--27	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:787.miRNA:4320	uucucuucagcguguuauuaa
                      *********************	11:::31	5--25	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:787.miRNA:4321	aauucucuucagcguguuauu
                          *********************	15:::35	9--29	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:787.miRNA:4322	cucuucagcguguuauuaacc
                    *********************	9:::29	4--23	>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:787.miRNA:4323	-aaauucucuucagcguguua
>>Contig8238.Lu0910.pre-miRNA:787
	uugcaaauucucuucagcguguuauuaaccuuguguugguucuauugaauuaaacagaucagguggguaauagcuucuccaacaggguugauagcaaguugaagaggauuuauaacagcac
	.(((((((((((((((((.(((((((((((((((.(((((((....)))))))........((.((((....))))..)).))))))))))))))).))))))))))))))......))).

###########################################################################################################################

>Contig8249.1065.0	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	13.7020638333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccugggaaaaag--cu-ccgggcuu-uucugggccuuuu-cg
            +++++++-----||++|+++++---|++-++++++++++|++
            +++++++-------++-+++++----++-++++++++++-++
    REV:    gggcccuguuaaaagagggccccuuuaaaacccgggaaaugc
                              *********************	19:::39	16--35	>>Contig8249.Lu0910.pre-miRNA:788.miRNA:4324	cgggcuu-uucugggccuuuu
                               *********************	20:::40	17--35	>>Contig8249.Lu0910.pre-miRNA:788.miRNA:4325	gggcuu-uucugggccuuuu-
                                *********************	21:::41	18--36	>>Contig8249.Lu0910.pre-miRNA:788.miRNA:4326	ggcuu-uucugggccuuuu-c
                                 *********************	22:::42	19--37	>>Contig8249.Lu0910.pre-miRNA:788.miRNA:4327	gcuu-uucugggccuuuu-cg
                             *********************	18:::38	15--34	>>Contig8249.Lu0910.pre-miRNA:788.miRNA:4328	ccgggcuu-uucugggccuuu
                          *********************	15:::35	13--31	>>Contig8249.Lu0910.pre-miRNA:788.miRNA:4329	cu-ccgggcuu-uucugggcc
>>Contig8249.Lu0910.pre-miRNA:788
	cccugggaaaaagcuccgggcuuuucugggccuuuucgaaaacccccuccucggggguuaaaaaaaccggcuggagaaaacccaaaaauggggccccgcgcgcguaaagggcccaaaauuuccccgggagaaaauugucccggga
	.(((((((.....(((((((...((.((((((((((((..(((((((.....)))))))........((((.((......((((....))))..)).)).)))).)))))))))).))....))))).)).......))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8249.1065.1	is_MIRNA
	VAL:	1.69	MeanVal:	13.7020638333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccugggaaaaag--cu-ccgggcuu-uucugggccuuuu-cg
            +++++++-----||++|+++++---|++-++++++++++|++
            +++++++-------++-+++++----++-++++++++++-++
    REV:    gggcccuguuaaaagagggccccuuuaaaacccgggaaaugc
                              *********************	19:::39	16--35	>>Contig8249.Lu0910.pre-miRNA:789.miRNA:4330	cgggcuu-uucugggccuuuu
                               *********************	20:::40	17--35	>>Contig8249.Lu0910.pre-miRNA:789.miRNA:4331	gggcuu-uucugggccuuuu-
                                *********************	21:::41	18--36	>>Contig8249.Lu0910.pre-miRNA:789.miRNA:4332	ggcuu-uucugggccuuuu-c
                                 *********************	22:::42	19--37	>>Contig8249.Lu0910.pre-miRNA:789.miRNA:4333	gcuu-uucugggccuuuu-cg
                             *********************	18:::38	15--34	>>Contig8249.Lu0910.pre-miRNA:789.miRNA:4334	ccgggcuu-uucugggccuuu
                          *********************	15:::35	13--31	>>Contig8249.Lu0910.pre-miRNA:789.miRNA:4335	cu-ccgggcuu-uucugggcc
>>Contig8249.Lu0910.pre-miRNA:789
	cccugggaaaaagcuccgggcuuuucugggccuuuucgaaaacccccuccucggggguuaaaaaaaccggcuggagaaaacccaaaaauggggccccgcgcgcguaaagggcccaaaauuuccccgggagaaaauugucccggga
	.(((((((.....(((((((...((.((((((((((((..(((((((.....)))))))..........(((((......((((....))))...))).)).)).)))))))))).))....))))).)).......))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8252.396.0	is_MIRNA
	VAL:	3.14	MeanVal:	16.488675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugguuuugaggugaua-ucuguuggua-agaaaaag
            ++++++++---++----|++++++++++|+++---++
            ++++++++-||++-----++++++++++-+++---++
    REV:    caccagaaa--caagucaagacaaccgugucuggcuu
                           *********************	16:::36	16--34	>>Contig8252.Lu0910.pre-miRNA:790.miRNA:4336	ua-ucuguuggua-agaaaaa
                          *********************	15:::35	15--33	>>Contig8252.Lu0910.pre-miRNA:790.miRNA:4337	aua-ucuguuggua-agaaaa
                            *********************	17:::37	17--35	>>Contig8252.Lu0910.pre-miRNA:790.miRNA:4338	a-ucuguuggua-agaaaaag
                       *********************	12:::32	12--30	>>Contig8252.Lu0910.pre-miRNA:790.miRNA:4339	gugaua-ucuguuggua-aga
>>Contig8252.Lu0910.pre-miRNA:790
	gccauuaccaaacucaagguacuuggaagugguuuugaggugauaucuguugguaagaaaaagcuuguucggucugugccaacagaacugaacaaagaccaca
	.(((.((((........))))..)))..((((((((...((....(((((((((((((...((....))...))).)))))))))).....)).)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8257.530.0	is_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	5.009585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaauuucaagugaagcaccagcaauuauagaggag--ucucgcc
            ++++-++-++--+++++++++++-------+++-++++||+++++++
            ++++-++-++--+++++++++++|||||||+++|++++--+++++++
    REV:    cguccuaugggguacuucguggu-------auc-ccucuaagagugg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig8257.Lu0910.pre-miRNA:791.miRNA:4340	agaauuucaagugaagcacca
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig8257.Lu0910.pre-miRNA:791.miRNA:4341	cagaauuucaagugaagcacc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig8257.Lu0910.pre-miRNA:791.miRNA:4342	gaauuucaagugaagcaccag
>>Contig8257.Lu0910.pre-miRNA:791
	ugcaagguugaaaacaaaaucauuuccauagaaaggauauaucaauauagcagaauuucaagugaagcaccagcaauuauagaggagucucgcccaccauccuuauggccggagaauggacaaauugacauaauugauuugaagguccguuauggugagaaucucccuauggugcuucaugggguauccugcagcuuuccaggugggaagaagauuggaauuguugggagaauccgguaguggaaaaucuacacugauccaggccuuguu
	.((((((((...(((((((((.(((((((.(((((.((((....)))).((((.((.((..(((((((((((.......(((.(((((((((((..((..((....))..))..(((((((.....((((....)).)).....)))))))..)))))))..))))))))))))))))))..)).)).))))..)))))...)))))))...))))....))))).(((.....((((.((((.....)))))))).))).)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8257.546.0	is_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	5.009585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaauuucaagugaagcaccagcaauuauagaggag--ucucgcc
            ++++-++-++--+++++++++++-------+++-++++||+++++++
            ++++-++-++--+++++++++++|||||||+++|++++--+++++++
    REV:    cguccuaugggguacuucguggu-------auc-ccucuaagagugg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig8257.Lu0910.pre-miRNA:792.miRNA:4343	agaauuucaagugaagcacca
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig8257.Lu0910.pre-miRNA:792.miRNA:4344	cagaauuucaagugaagcacc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig8257.Lu0910.pre-miRNA:792.miRNA:4345	gaauuucaagugaagcaccag
>>Contig8257.Lu0910.pre-miRNA:792
	aaaucauuuccauagaaaggauauaucaauauagcagaauuucaagugaagcaccagcaauuauagaggagucucgcccaccauccuuauggccggagaauggacaaauugacauaauugauuugaagguccguuauggugagaaucucccuauggugcuucaugggguauccugcagcuuuccaggugggaagaagauug
	.((((.(((((((.(((((.((((....)))).((((.((.((..(((((((((((.......(((.(((((((((((..((..((....))..))..(((((((.....((((....)).)).....)))))))..)))))))..))))))))))))))))))..)).)).))))..)))))...)))))))...)))).

###########################################################################################################################

>Contig8257.552.0	is_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	5.009585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaauuucaagugaagcaccagcaauuauagaggag--ucucgcc
            ++++-++-++--+++++++++++-------+++-++++||+++++++
            ++++-++-++--+++++++++++|||||||+++|++++--+++++++
    REV:    cguccuaugggguacuucguggu-------auc-ccucuaagagugg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig8257.Lu0910.pre-miRNA:793.miRNA:4346	agaauuucaagugaagcacca
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig8257.Lu0910.pre-miRNA:793.miRNA:4347	cagaauuucaagugaagcacc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig8257.Lu0910.pre-miRNA:793.miRNA:4348	gaauuucaagugaagcaccag
>>Contig8257.Lu0910.pre-miRNA:793
	uuuccauagaaaggauauaucaauauagcagaauuucaagugaagcaccagcaauuauagaggagucucgcccaccauccuuauggccggagaauggacaaauugacauaauugauuugaagguccguuauggugagaaucucccuauggugcuucaugggguauccugcagcuuuccaggugggaagaagauuggaau
	.(((((.....................((((.((.((..(((((((((((.......(((.(((((((((((..((..((....))..))..(((((((.....((((....)).)).....)))))))..)))))))..))))))))))))))))))..)).)).))))..((((((....)))))).....))))).

###########################################################################################################################

>Contig8257.570.0	is_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	5.009585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaauuucaagugaagcaccagcaauuauagaggag--ucucgcc
            ++++-++-++--+++++++++++-------+++-++++||+++++++
            ++++-++-++--+++++++++++|||||||+++|++++--+++++++
    REV:    cguccuaugggguacuucguggu-------auc-ccucuaagagugg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig8257.Lu0910.pre-miRNA:794.miRNA:4349	agaauuucaagugaagcacca
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig8257.Lu0910.pre-miRNA:794.miRNA:4350	cagaauuucaagugaagcacc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig8257.Lu0910.pre-miRNA:794.miRNA:4351	gaauuucaagugaagcaccag
>>Contig8257.Lu0910.pre-miRNA:794
	aucaauauagcagaauuucaagugaagcaccagcaauuauagaggagucucgcccaccauccuuauggccggagaauggacaaauugacauaauugauuugaagguccguuauggugagaaucucccuauggugcuucaugggguauccugcagcuuuccaggugggaagaagauugga
	.(((((...((((.((.((..(((((((((((.......(((.(((((((((((..((..((....))..))..(((((((.....((((....)).)).....)))))))..)))))))..))))))))))))))))))..)).)).))))..((((((....))))))...))))).

###########################################################################################################################

>Contig8257.578.0	is_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	5.009585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaauuucaagugaagcaccagcaauuauagaggag--ucucgcc
            ++++-++-++--+++++++++++-------+++-++++||+++++++
            ++++-++-++--+++++++++++|||||||+++|++++--+++++++
    REV:    cguccuaugggguacuucguggu-------auc-ccucuaagagugg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig8257.Lu0910.pre-miRNA:795.miRNA:4352	agaauuucaagugaagcacca
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig8257.Lu0910.pre-miRNA:795.miRNA:4353	cagaauuucaagugaagcacc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig8257.Lu0910.pre-miRNA:795.miRNA:4354	gaauuucaagugaagcaccag
>>Contig8257.Lu0910.pre-miRNA:795
	agcagaauuucaagugaagcaccagcaauuauagaggagucucgcccaccauccuuauggccggagaauggacaaauugacauaauugauuugaagguccguuauggugagaaucucccuauggugcuucaugggguauccugcagcuuuccaggugggaagaagauuggaauuguugggagaauccgguaguggaaaaucuacacugauccaggccuuguuucgguua
	.((((.((.((..(((((((((((.......(((.(((((((((((..((..((....))..))..(((((((.....((((....)).)).....)))))))..)))))))..))))))))))))))))))..)).)).))))..((((((....))))))..(((((((((.((..(((.....((((.((((.....)))))))).)))..))...))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8324.256.0	is_MIRNA
	VAL:	1.41	MeanVal:	18.0729833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuguugcuu-gcuac-agcauugcuguuggagguggguuugg
            +++---++++|++++-|++--++++++++-+++++-+++--++
            +++-||++++-++++--++--++++++++-+++++-+++-|++
    REV:    cggu--cgaaccgauauucaaaacgacaaguuucggucgu-cu
                    *********************	9:::29	9--27	>>Contig8324.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4355	uu-gcuac-agcauugcuguu
                       *********************	12:::32	11--30	>>Contig8324.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4356	gcuac-agcauugcuguugga
                   *********************	8:::28	8--26	>>Contig8324.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4357	cuu-gcuac-agcauugcugu
                         *********************	14:::34	13--32	>>Contig8324.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4358	uac-agcauugcuguuggagg
                        *********************	13:::33	12--31	>>Contig8324.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4359	cuac-agcauugcuguuggag
                  *********************	7:::27	7--25	>>Contig8324.Lu0910.pre-miRNA:796.miRNA:4360	gcuu-gcuac-agcauugcug
>>Contig8324.Lu0910.pre-miRNA:796
	acaggagaauacccugauucagacaugugcuguugcuugcuacagcauugcuguuggagguggguuugggucuuaucugcuggcuuugaacagcaaaacuuauagccaagcuggcguugauucggaugggaacaauccgaauagugugaaggaacccgguguuggauggaugacuaguuuccucuuugucaguagcuuugucgggcugcuggcuuugguuccu
	.((((.......))))..(((.((....(((...((((((((.((..((((((((.(((((.(((..((......)).))).))))).))))))))..))..)))).)))).)))....(((((((((....)).))))))).)).))).((((((.......(((.(((.........))))))..((((((((((......))))))))))...)))))).

###########################################################################################################################

>Contig8324.268.0	is_MIRNA
	VAL:	1.41	MeanVal:	18.0729833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuguugcuu-gcuac-agcauugcuguuggagguggguuugg
            +++---++++|++++-|++--++++++++-+++++-+++--++
            +++-||++++-++++--++--++++++++-+++++-+++-|++
    REV:    cggu--cgaaccgauauucaaaacgacaaguuucggucgu-cu
                    *********************	9:::29	9--27	>>Contig8324.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4361	uu-gcuac-agcauugcuguu
                       *********************	12:::32	11--30	>>Contig8324.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4362	gcuac-agcauugcuguugga
                   *********************	8:::28	8--26	>>Contig8324.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4363	cuu-gcuac-agcauugcugu
                         *********************	14:::34	13--32	>>Contig8324.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4364	uac-agcauugcuguuggagg
                        *********************	13:::33	12--31	>>Contig8324.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4365	cuac-agcauugcuguuggag
                  *********************	7:::27	7--25	>>Contig8324.Lu0910.pre-miRNA:797.miRNA:4366	gcuu-gcuac-agcauugcug
>>Contig8324.Lu0910.pre-miRNA:797
	ccugauucagacaugugcuguugcuugcuacagcauugcuguuggagguggguuugggucuuaucugcuggcuuugaacagcaaaacuuauagccaagcuggcguugauucggaugggaacaauccgaauagugugaaggaacccgguguuggauggaugacuaguuuccucuuugucaguagcuuugucgggcugcuggcuuugguuccucucaga
	.((((.(((.((....(((...((((((((.((..((((((((.(((((.(((..((......)).))).))))).))))))))..))..)))).)))).)))....(((((((((....)).))))))).)).))).((((((.......(((.(((.........))))))..((((((((((......))))))))))...))))))..)))).

###########################################################################################################################

>Contig8324.272.0	is_MIRNA
	VAL:	1.41	MeanVal:	18.0729833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuguugcuu-gcuac-agcauugcuguuggagguggguuugg
            +++---++++|++++-|++--++++++++-+++++-+++--++
            +++-||++++-++++--++--++++++++-+++++-+++-|++
    REV:    cggu--cgaaccgauauucaaaacgacaaguuucggucgu-cu
                    *********************	9:::29	9--27	>>Contig8324.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4367	uu-gcuac-agcauugcuguu
                       *********************	12:::32	11--30	>>Contig8324.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4368	gcuac-agcauugcuguugga
                   *********************	8:::28	8--26	>>Contig8324.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4369	cuu-gcuac-agcauugcugu
                         *********************	14:::34	13--32	>>Contig8324.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4370	uac-agcauugcuguuggagg
                        *********************	13:::33	12--31	>>Contig8324.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4371	cuac-agcauugcuguuggag
                  *********************	7:::27	7--25	>>Contig8324.Lu0910.pre-miRNA:798.miRNA:4372	gcuu-gcuac-agcauugcug
>>Contig8324.Lu0910.pre-miRNA:798
	auucagacaugugcuguugcuugcuacagcauugcuguuggagguggguuugggucuuaucugcuggcuuugaacagcaaaacuuauagccaagcuggcguugauucggaugggaacaauccgaauagugugaaggaacccgguguuggauggaugacuaguuuccucuuugucaguagcuuugucgggcugcuggcuuugguuccu
	.((((.((....(((...((((((((.((..((((((((.(((((.(((..((......)).))).))))).))))))))..))..)))).)))).)))....(((((((((....)).))))))).)).))))((((((.......(((.(((.........))))))..((((((((((......))))))))))...)))))).

###########################################################################################################################

>Contig8343.508.0	is_MIRNA
	VAL:	0.91	MeanVal:	4.85575183333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagagg-------auuaugucuagggucaaacgugaag
            +++++++|||||||+++++-++---++++++++--++++
            +++++++-------+++++-++--|++++++++--++++
    REV:    ccucucuggaaagguaauaaagua-cuaguuuggucuuu
                          *********************	15:::35	8--28	>>Contig8343.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4373	auuaugucuagggucaaacgu
                             *********************	18:::38	11--31	>>Contig8343.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4374	augucuagggucaaacgugaa
                            *********************	17:::37	10--30	>>Contig8343.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4375	uaugucuagggucaaacguga
                           *********************	16:::36	9--29	>>Contig8343.Lu0910.pre-miRNA:799.miRNA:4376	uuaugucuagggucaaacgug
>>Contig8343.Lu0910.pre-miRNA:799
	aguuaggaggaugaggcagaaaguuguugaguugaucccaaagguuguuuacaggaagcaugggaguucagcugagcugagagcucacaaggaugcuuuugauauugcaauugauggagcucuggagaggauuaugucuagggucaaacgugaagacuuuucugguuugaucaugaaauaauggaaaggucucuccuuuuuuugcuucauuguuguuguaaca
	.((((.((.((((((((((((((..(((.(((((((((((.....(((((.....))))))))))..)))))).)))..(((((((.(((...(((..........))).)))...)))))))((((((((((((.((...((((((((..((((...))))..))))))))..)).))))).......))))))).))))))))))))))....)).)))).

###########################################################################################################################

>Contig8343.513.0	is_MIRNA
	VAL:	0.91	MeanVal:	4.85575183333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagagg-------auuaugucuagggucaaacgugaag
            +++++++|||||||+++++-++---++++++++--++++
            +++++++-------+++++-++--|++++++++--++++
    REV:    ccucucuggaaagguaauaaagua-cuaguuuggucuuu
                          *********************	15:::35	8--28	>>Contig8343.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4377	auuaugucuagggucaaacgu
                             *********************	18:::38	11--31	>>Contig8343.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4378	augucuagggucaaacgugaa
                            *********************	17:::37	10--30	>>Contig8343.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4379	uaugucuagggucaaacguga
                           *********************	16:::36	9--29	>>Contig8343.Lu0910.pre-miRNA:800.miRNA:4380	uuaugucuagggucaaacgug
>>Contig8343.Lu0910.pre-miRNA:800
	ggaggaugaggcagaaaguuguugaguugaucccaaagguuguuuacaggaagcaugggaguucagcugagcugagagcucacaaggaugcuuuugauauugcaauugauggagcucuggagaggauuaugucuagggucaaacgugaagacuuuucugguuugaucaugaaauaauggaaaggucucuccuuuuuuugcuucauuguug
	.((.((((((((((((((..(((.(((((((((((.....(((((.....))))))))))..)))))).)))..(((((((.(((...(((..........))).)))...)))))))((((((((((((.((...((((((((..((((...))))..))))))))..)).))))).......))))))).)))))))))))))).)).

###########################################################################################################################

>Contig8343.516.0	is_MIRNA
	VAL:	0.91	MeanVal:	4.85575183333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagagg-------auuaugucuagggucaaacgugaag
            +++++++|||||||+++++-++---++++++++--++++
            +++++++-------+++++-++--|++++++++--++++
    REV:    ccucucuggaaagguaauaaagua-cuaguuuggucuuu
                          *********************	15:::35	8--28	>>Contig8343.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4381	auuaugucuagggucaaacgu
                             *********************	18:::38	11--31	>>Contig8343.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4382	augucuagggucaaacgugaa
                            *********************	17:::37	10--30	>>Contig8343.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4383	uaugucuagggucaaacguga
                           *********************	16:::36	9--29	>>Contig8343.Lu0910.pre-miRNA:801.miRNA:4384	uuaugucuagggucaaacgug
>>Contig8343.Lu0910.pre-miRNA:801
	ggaugaggcagaaaguuguugaguugaucccaaagguuguuuacaggaagcaugggaguucagcugagcugagagcucacaaggaugcuuuugauauugcaauugauggagcucuggagaggauuaugucuagggucaaacgugaagacuuuucugguuugaucaugaaauaauggaaaggucucuccuuuuuuugcuucauug
	.((((((((((((((..(((.(((((((((((.....(((((.....))))))))))..)))))).)))..(((((((.(((...(((..........))).)))...)))))))((((((((((((.((...((((((((..((((...))))..))))))))..)).))))).......))))))).)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8438.675.0	is_MIRNA
	VAL:	20.20	MeanVal:	256.588278333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caguugaguuuauguacaugua-uauagaugauc
            +++++-+++++++++++-++--|++++++-++++
            +++++|+++++++++++-++---++++++|++++
    REV:    gucag-ucgaauacaugaacuugauauuu-cuag
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig8438.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4385	aguuuauguacaugua-uaua
                     *********************	10:::30	10--29	>>Contig8438.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4386	uuauguacaugua-uauagau
                    *********************	9:::29	9--28	>>Contig8438.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4387	uuuauguacaugua-uauaga
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig8438.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4388	auguacaugua-uauagauga
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig8438.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4389	uguacaugua-uauagaugau
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig8438.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4390	uauguacaugua-uauagaug
>>Contig8438.Lu0910.pre-miRNA:802
	cguccaaauccugugacccaguugaguuuauguacauguauauagaugaucuuggaucuuuauaguucaaguacauaagcugacuga
	.(((((.....)).))).(((((.(((((((((((.((..((((((.((((...))))))))))...)).)))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8438.692.0	is_MIRNA
	VAL:	20.20	MeanVal:	256.588278333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caguugaguuuauguacaugua-uauagaugauc
            +++++-+++++++++++-++--|++++++-++++
            +++++|+++++++++++-++---++++++|++++
    REV:    gucag-ucgaauacaugaacuugauauuu-cuag
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig8438.Lu0910.pre-miRNA:803.miRNA:4391	aguuuauguacaugua-uaua
                     *********************	10:::30	10--29	>>Contig8438.Lu0910.pre-miRNA:803.miRNA:4392	uuauguacaugua-uauagau
                    *********************	9:::29	9--28	>>Contig8438.Lu0910.pre-miRNA:803.miRNA:4393	uuuauguacaugua-uauaga
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig8438.Lu0910.pre-miRNA:803.miRNA:4394	auguacaugua-uauagauga
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig8438.Lu0910.pre-miRNA:803.miRNA:4395	uguacaugua-uauagaugau
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig8438.Lu0910.pre-miRNA:803.miRNA:4396	uauguacaugua-uauagaug
>>Contig8438.Lu0910.pre-miRNA:803
	ccaguugaguuuauguacauguauauagaugaucuuggaucuuuauaguucaaguacauaagcugacuga
	.(((((.(((((((((((.((..((((((.((((...))))))))))...)).)))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8459.734.0	is_MIRNA
	VAL:	1.52	MeanVal:	9.3471595	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagaugaugau--gaagauggcuguuucuu-cuggucucuuuugauaagcca--aucg
            +++++++++---||+++--+++---++++++|+++++++-----+++--++++||++++
            +++++++++-----+++--+++---++++++-+++++++|||||+++-|++++--++++
    REV:    cuucuacuaaaugucuuucaccucagaagagugaccagg-----cugc-cgguauuagc
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig8459.Lu0910.pre-miRNA:804.miRNA:4397	aagaugaugau--gaagaugg
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig8459.Lu0910.pre-miRNA:804.miRNA:4398	agaugaugau--gaagauggc
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig8459.Lu0910.pre-miRNA:804.miRNA:4399	gaugaugau--gaagauggcu
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig8459.Lu0910.pre-miRNA:804.miRNA:4400	augaugau--gaagauggcug
>>Contig8459.Lu0910.pre-miRNA:804
	gaagaugaugaugaagauggcuguuucuucuggucucuuuugauaagccaaucguucuggaugaaaagguaguuggcgacgaugguggcgccgacgaugccuccgauuauggccgucggaccagugagaagacuccacuuucuguaaaucaucuucu
	(((((((((...(((..(((...(((((((((((((.....(((..((((((((.((.....))..((((.(((((((.((....)).)))))))...)))).))))..)))).)))))))))).))))))...)))..))).....))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8492.485.0	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	7.30128	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucca---ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++|||++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++---++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ggguccaccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                              *********************	19:::39	16--35	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:805.miRNA:4401	gaagcc-uccuggcaugccag
                             *********************	18:::38	15--34	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:805.miRNA:4402	ggaagcc-uccuggcaugcca
                               *********************	20:::40	17--36	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:805.miRNA:4403	aagcc-uccuggcaugccagg
                                *********************	21:::41	18--37	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:805.miRNA:4404	agcc-uccuggcaugccaggg
>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:805
	aggcaugccacuuccacccauaccugcaggcaugccgcuuccacccauaccagcaggcaugccuccugggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacugga
	.((((((((...................))))))))...((((.....(((((.(((.(((((((((((...(((....)))...)))))......((((((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).))))))))...))))........)))))).))).))))).......))))

###########################################################################################################################

>Contig8492.500.0	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:806.miRNA:4405	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:806.miRNA:4406	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:806.miRNA:4407	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:806.miRNA:4408	agcc-uccuggcaugccaggg
>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:806
	acccauaccugcaggcaugccgcuuccacccauaccagcaggcaugccuccugggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacugga
	.((((.....((.(((((((((((............))).))))))))((((((...(((....)))...))))))..)).....((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).))))))))...)))).....(((((....(((....)))......)))))

###########################################################################################################################

>Contig8492.500.1	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:807.miRNA:4409	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:807.miRNA:4410	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:807.miRNA:4411	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:807.miRNA:4412	agcc-uccuggcaugccaggg
>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:807
	acccauaccugcaggcaugccgcuuccacccauaccagcaggcaugccuccugggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacugga
	.((((.......((((((((((((............))).)))))))))..))))......((((....(((((((.........((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).)))))))).((((((.....))))))......)))))))......)))).

###########################################################################################################################

>Contig8492.506.0	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:808.miRNA:4413	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:808.miRNA:4414	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:808.miRNA:4415	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:808.miRNA:4416	agcc-uccuggcaugccaggg
>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:808
	accugcaggcaugccgcuuccacccauaccagcaggcaugccuccugggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacugga
	.(((..((((((((((((............))).)))))))))...)))......((((....(((((((.........((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).)))))))).((((((.....))))))......)))))))......)))).

###########################################################################################################################

>Contig8492.510.0	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:809.miRNA:4417	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:809.miRNA:4418	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:809.miRNA:4419	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:809.miRNA:4420	agcc-uccuggcaugccaggg
>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:809
	gcaggcaugccgcuuccacccauaccagcaggcaugccuccugggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacugga
	..((((((((((((............))).)))))))))..(((....)))((((....(((((((.........((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).)))))))).((((((.....))))))......)))))))......)))).

###########################################################################################################################

>Contig8492.520.0	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:810.miRNA:4421	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:810.miRNA:4422	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:810.miRNA:4423	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:810.miRNA:4424	agcc-uccuggcaugccaggg
>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:810
	cgcuuccacccauaccagcaggcaugccuccugggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacugga
	.(((((........((((.(((....))).)))))))))..((((....(((((((.........((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).)))))))).((((((.....))))))......)))))))......)))).

###########################################################################################################################

>Contig8492.523.0	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	7.30128	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucca---ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++|||++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++---++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ggguccaccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                              *********************	19:::39	16--35	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:811.miRNA:4425	gaagcc-uccuggcaugccag
                             *********************	18:::38	15--34	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:811.miRNA:4426	ggaagcc-uccuggcaugcca
                               *********************	20:::40	17--36	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:811.miRNA:4427	aagcc-uccuggcaugccagg
                                *********************	21:::41	18--37	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:811.miRNA:4428	agcc-uccuggcaugccaggg
>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:811
	uuccacccauaccagcaggcaugccuccugggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacugga
	.((((.....(((((.(((.(((((((((((...(((....)))...)))))......((((((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).))))))))...))))........)))))).))).))))).......))))

###########################################################################################################################

>Contig8492.523.1	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:812.miRNA:4429	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:812.miRNA:4430	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:812.miRNA:4431	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:812.miRNA:4432	agcc-uccuggcaugccaggg
>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:812
	uuccacccauaccagcaggcaugccuccugggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacugga
	.((((.....(((((.(((.(((((((((((...(((....)))...)))))).........((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).)))))))).....(((....))).))))).))).))))).......))))

###########################################################################################################################

>Contig8492.533.0	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:813.miRNA:4433	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:813.miRNA:4434	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:813.miRNA:4435	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:813.miRNA:4436	agcc-uccuggcaugccaggg
>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:813
	accagcaggcaugccuccugggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacugga
	.((((.....((((((..(((....)))..))))))(((((((.........((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).)))))))).((((((.....))))))......)))))))......)))).

###########################################################################################################################

>Contig8492.537.0	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:814.miRNA:4437	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:814.miRNA:4438	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:814.miRNA:4439	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:814.miRNA:4440	agcc-uccuggcaugccaggg
>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:814
	gcaggcaugccuccugggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacugg
	.(((..((((((..(((....)))..))))))(((((((.........((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).)))))))).((((((.....))))))......)))))))......))).

###########################################################################################################################

>Contig8492.542.0	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:815.miRNA:4441	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:815.miRNA:4442	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:815.miRNA:4443	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:815.miRNA:4444	agcc-uccuggcaugccaggg
>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:815
	caugccuccugggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccugguc
	.((((((..(((....)))..))))))(((((((.........((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).)))))))).((((((.....))))))......))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8492.552.0	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:816.miRNA:4445	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:816.miRNA:4446	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:816.miRNA:4447	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:816.miRNA:4448	agcc-uccuggcaugccaggg
>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:816
	gggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacugga
	((....)).((((....(((((((.........((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).)))))))).((((((.....))))))......)))))))......)))).

###########################################################################################################################

>Contig8492.560.0	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:817.miRNA:4449	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:817.miRNA:4450	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:817.miRNA:4451	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:817.miRNA:4452	agcc-uccuggcaugccaggg
>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:817
	accaggcauaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacugga
	.((((....(((((((.........((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).)))))))).((((((.....))))))......)))))))......)))).

###########################################################################################################################

>Contig8492.568.0	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:818.miRNA:4453	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:818.miRNA:4454	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:818.miRNA:4455	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:818.miRNA:4456	agcc-uccuggcaugccaggg
>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:818
	uaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccugguc
	.(((((((.........((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).)))))))).((((((.....))))))......))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8492.580.0	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:819.miRNA:4457	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:819.miRNA:4458	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:819.miRNA:4459	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:819.miRNA:4460	agcc-uccuggcaugccaggg
>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:819
	cuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacugga
	.(((.((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).)))))))).((((((.....))))))...(((....)))........)))

###########################################################################################################################

>Contig8492.584.0	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:820.miRNA:4461	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:820.miRNA:4462	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:820.miRNA:4463	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:820.miRNA:4464	agcc-uccuggcaugccaggg
>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:820
	aggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacugga
	.((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).)))))))).((((((.....))))))........(((((.....))))).

###########################################################################################################################

>Contig8492.584.1	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:821.miRNA:4465	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:821.miRNA:4466	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:821.miRNA:4467	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:821.miRNA:4468	agcc-uccuggcaugccaggg
>>Contig8492.Lu0910.pre-miRNA:821
	aggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacugga
	.((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).))))))))..((((.......(((((.......))))).......)))).

###########################################################################################################################

>Contig8568.557.0	is_MIRNA
	VAL:	86.65	MeanVal:	1215.9322	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagg-agaagaagaaagguguaccau-gaugcgccguaguugaugacggcagga--gcucgggaaga-agugauguggcguagaauc
            ++-++|+++++++++--++++------|++++---++-++--++-++-+++++++||++++-+++++-|++++++++++++--+++++
            ++-++-+++++++++-|++++-------++++---++-++-|++|++-+++++++--++++-+++++--++++++++++++--+++++
    REV:    cucccuucuucuucuc-ccaccuuuuaccuacacugccucc-cu-cuaccguucuuucgaggccuuccaucgcuauaccgucgcuuag
                  *********************	7:::27	6--26	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:822.miRNA:4469	agaagaagaaagguguaccau
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:822.miRNA:4470	-agaagaagaaagguguacca
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:822.miRNA:4471	aagg-agaagaagaaaggugu
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:822.miRNA:4472	g-agaagaagaaagguguacc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:822.miRNA:4473	agg-agaagaagaaaggugua
                        *********************	13:::33	12--31	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:822.miRNA:4474	agaaagguguaccau-gaugc
>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:822
	agaaguaaggacgaaaaagaaggagaagaagaaagguguaccaugaugcgccguaguugaugacggcaggagcucgggaagaagugauguggcguagaaucuggagguggguuucaucaguugaugcucuucucaaguugccguagcgauucgcugccauaucgcuaccuuccggagcuuucuugccaucucccuccgucacauccauuuuccacccucuucuucuucccucgaccuucuuucgucucuugguggugguaucguucuuaugucc
	.((.((((((((((....((.(((((((((((..((((......((((...((.((..((.((.(((((((((((.(((((.((((((((((((..(((((..((((.((((.(((.....))).)))).)))).....((....)))))))..))))))))))))..))))).))))..))))))).)))).)).))...)))).......)))).))))))))).)).)).(((..((.(((.....))).)).))).)))))))))).)).

###########################################################################################################################

>Contig8568.560.0	is_MIRNA
	VAL:	86.65	MeanVal:	1215.9322	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagg-agaagaagaaagguguaccau-gaugcgccguaguugaugacggcagga--gcucgggaaga-agugauguggcguagaauc
            ++-++|+++++++++--++++------|++++---++-++--++-++-+++++++||++++-+++++-|++++++++++++--+++++
            ++-++-+++++++++-|++++-------++++---++-++-|++|++-+++++++--++++-+++++--++++++++++++--+++++
    REV:    cucccuucuucuucuc-ccaccuuuuaccuacacugccucc-cu-cuaccguucuuucgaggccuuccaucgcuauaccgucgcuuag
                  *********************	7:::27	6--26	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:823.miRNA:4475	agaagaagaaagguguaccau
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:823.miRNA:4476	-agaagaagaaagguguacca
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:823.miRNA:4477	aagg-agaagaagaaaggugu
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:823.miRNA:4478	g-agaagaagaaagguguacc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:823.miRNA:4479	agg-agaagaagaaaggugua
                        *********************	13:::33	12--31	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:823.miRNA:4480	agaaagguguaccau-gaugc
>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:823
	aguaaggacgaaaaagaaggagaagaagaaagguguaccaugaugcgccguaguugaugacggcaggagcucgggaagaagugauguggcguagaaucuggagguggguuucaucaguugaugcucuucucaaguugccguagcgauucgcugccauaucgcuaccuuccggagcuuucuugccaucucccuccgucacauccauuuuccacccucuucuucuucccucgaccuucuuucgucucuugguggugguaucguucuuaug
	.((((((((((....((.(((((((((((..((((......((((...((.((..((.((.(((((((((((.(((((.((((((((((((..(((((..((((.((((.(((.....))).)))).)))).....((....)))))))..))))))))))))..))))).))))..))))))).)))).)).))...)))).......)))).))))))))).)).)).(((..((.(((.....))).)).))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8568.590.0	is_MIRNA
	VAL:	8.92	MeanVal:	64.016785	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugacggcagga--gcucgggaaga-agugauguggcguagaauc
            ++-++-+++++++||++++-+++++-|++++++++++++--+++++
            ++|++-+++++++--++++-+++++--++++++++++++--+++++
    REV:    cu-cuaccguucuuucgaggccuuccaucgcuauaccgucgcuuag
                 *********************	6:::26	6--24	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:824.miRNA:4481	cggcagga--gcucgggaaga
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:824.miRNA:4482	acggcagga--gcucgggaag
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:824.miRNA:4483	gacggcagga--gcucgggaa
                                  *********************	23:::43	21--40	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:824.miRNA:4484	aaga-agugauguggcguaga
                                   *********************	24:::44	22--41	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:824.miRNA:4485	aga-agugauguggcguagaa
                                    *********************	25:::45	23--42	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:824.miRNA:4486	ga-agugauguggcguagaau
>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:824
	agguguaccaugaugcgccguaguugaugacggcaggagcucgggaagaagugauguggcguagaaucuggagguggguuucaucaguugaugcucuucucaaguugccguagcgauucgcugccauaucgcuaccuuccggagcuuucuugccaucucc
	.((((((......))))))......((.((.(((((((((((.(((((.((((((((((((..(((((..((((.((((.(((.....))).)))).)))).....((....)))))))..))))))))))))..))))).))))..))))))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig8568.615.0	is_MIRNA
	VAL:	8.92	MeanVal:	64.016785	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugacggcagga--gcucgggaaga-agugauguggcguagaauc
            ++-++-+++++++||++++-+++++-|++++++++++++--+++++
            ++|++-+++++++--++++-+++++--++++++++++++--+++++
    REV:    cu-cuaccguucuuucgaggccuuccaucgcuauaccgucgcuuag
                 *********************	6:::26	6--24	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:825.miRNA:4487	cggcagga--gcucgggaaga
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:825.miRNA:4488	acggcagga--gcucgggaag
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:825.miRNA:4489	gacggcagga--gcucgggaa
                                  *********************	23:::43	21--40	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:825.miRNA:4490	aaga-agugauguggcguaga
                                   *********************	24:::44	22--41	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:825.miRNA:4491	aga-agugauguggcguagaa
                                    *********************	25:::45	23--42	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:825.miRNA:4492	ga-agugauguggcguagaau
>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:825
	gaugacggcaggagcucgggaagaagugauguggcguagaaucuggagguggguuucaucaguugaugcucuucucaaguugccguagcgauucgcugccauaucgcuaccuuccggagcuuucuugccaucucc
	((.((.(((((((((((.(((((.((((((((((((..(((((..((((.((((.(((.....))).)))).)))).....((....)))))))..))))))))))))..))))).))))..))))))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig8568.618.0	is_MIRNA
	VAL:	11.35	MeanVal:	78.091777	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacggcagga--gcucgggaaga-agugauguggcguagaauc
            ++-+++++++||++++-+++++-|++++++++++++--+++++
            ++-+++++++--++++-+++++--++++++++++++--+++++
    REV:    cuaccguucuuucgaggccuuccaucgcuauaccgucgcuuag
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:826.miRNA:4493	cggcagga--gcucgggaaga
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:826.miRNA:4494	acggcagga--gcucgggaag
                                *********************	21:::41	19--38	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:826.miRNA:4495	aga-agugauguggcguagaa
                               *********************	20:::40	18--37	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:826.miRNA:4496	aaga-agugauguggcguaga
                                 *********************	22:::42	20--39	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:826.miRNA:4497	ga-agugauguggcguagaau
                         *********************	14:::34	12--31	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:826.miRNA:4498	cucgggaaga-agugaugugg
>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:826
	gacggcaggagcucgggaagaagugauguggcguagaaucuggagguggguuucaucaguugaugcucuucucaaguugccguagcgauucgcugccauaucgcuaccuuccggagcuuucuugccaucu
	((.(((((((((((.(((((.((((((((((((..(((((..((((.((((.(((.....))).)))).)))).....((....)))))))..))))))))))))..))))).))))..))))))).)).

###########################################################################################################################

>Contig8568.620.0	is_MIRNA
	VAL:	4.99	MeanVal:	31.130736	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcagga--gcucgggaaga-agugauguggcguagaauc
            +++++++||++++-+++++-|++++++++++++--+++++
            +++++++--++++-+++++--++++++++++++--+++++
    REV:    ccguucuuucgaggccuuccaucgcuauaccgucgcuuag
                             *********************	18:::38	16--35	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:827.miRNA:4499	aga-agugauguggcguagaa
                            *********************	17:::37	15--34	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:827.miRNA:4500	aaga-agugauguggcguaga
                              *********************	19:::39	17--36	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:827.miRNA:4501	ga-agugauguggcguagaau
                      *********************	11:::31	9--28	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:827.miRNA:4502	cucgggaaga-agugaugugg
                     *********************	10:::30	8--27	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:827.miRNA:4503	gcucgggaaga-agugaugug
                       *********************	12:::32	10--29	>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:827.miRNA:4504	ucgggaaga-agugauguggc
>>Contig8568.Lu0910.pre-miRNA:827
	cggcaggagcucgggaagaagugauguggcguagaaucuggagguggguuucaucaguugaugcucuucucaaguugccguagcgauucgcugccauaucgcuaccuuccggagcuuucuugcca
	.(((((((((((.(((((.((((((((((((..(((((..((((.((((.(((.....))).)))).)))).....((....)))))))..))))))))))))..))))).))))..))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8574.697.0	is_MIRNA
	VAL:	2.93	MeanVal:	36.26624	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucagaaaggggggaaaaccccaacggggaauuaaaaaaaaaccggggg
            +++--++++++++++++--++++---++++++-----------+++++++
            +++--++++++++++++--++++---++++++------|||||+++++++
    REV:    cagaccuuuuuccccuuccgggggguccccuucaaagg-----ggccccc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:828.miRNA:4505	uucagaaaggggggaaaaccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:828.miRNA:4506	cagaaaggggggaaaacccca
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:828.miRNA:4507	ucagaaaggggggaaaacccc
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:828.miRNA:4508	ggaaaaccccaacggggaauu
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:828.miRNA:4509	ggggaaaaccccaacggggaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:828.miRNA:4510	agaaaggggggaaaaccccaa
>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:828
	ccggaagagcuuccaaaaaaaucgagcucucaguucagaaaggggggaaaaccccaacggggaauuaaaaaaaaaccggggguuuuucccccggggaaacuuccccuggggggccuuccccuuuuuccagaccgccggcccguuuaccgggaaaaaccgugucccgccccuuuuuuuuccccuucugggagaaaggggggggggggguuuuuuuucuuuauaaagucucaccaccgcguuguguggggagucauuuucucucuacuuuuuuuuguggggugugguggugggggggcg
	.(((.(((((((...........)))))))..(((..((((((((((((..((((...((((((...........(((((((.....)))))))......))))))...))))..))))))))))))..)))..)))((((.((((((.(((((((((....(((.(((((((((((((((.....))))))))))))))).))))))))))))...........((.((((.(((((....((((((((.......)))))))).......))))))))).)).)))))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig8574.697.1	is_MIRNA
	VAL:	2.93	MeanVal:	36.26624	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucagaaaggggggaaaaccccaacggggaauuaaaaaaaaaccggggg
            +++--++++++++++++--++++---++++++-----------+++++++
            +++--++++++++++++--++++---++++++------|||||+++++++
    REV:    cagaccuuuuuccccuuccgggggguccccuucaaagg-----ggccccc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:829.miRNA:4511	uucagaaaggggggaaaaccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:829.miRNA:4512	cagaaaggggggaaaacccca
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:829.miRNA:4513	ucagaaaggggggaaaacccc
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:829.miRNA:4514	ggaaaaccccaacggggaauu
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:829.miRNA:4515	ggggaaaaccccaacggggaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:829.miRNA:4516	agaaaggggggaaaaccccaa
>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:829
	ccggaagagcuuccaaaaaaaucgagcucucaguucagaaaggggggaaaaccccaacggggaauuaaaaaaaaaccggggguuuuucccccggggaaacuuccccuggggggccuuccccuuuuuccagaccgccggcccguuuaccgggaaaaaccgugucccgccccuuuuuuuuccccuucugggagaaaggggggggggggguuuuuuuucuuuauaaagucucaccaccgcguuguguggggagucauuuucucucuacuuuuuuuuguggggugugguggugggggggcg
	.(((.(((((((...........)))))))..(((..((((((((((((..((((...((((((...........(((((((.....)))))))......))))))...))))..))))))))))))..)))..)))((((.((((((.(((((((((....(((.(((((..((((((((.....))))))))..))))).))))))))))))...........((.((((.(((((....((((((((.......)))))))).......))))))))).)).)))))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig8574.728.0	is_MIRNA
	VAL:	2.93	MeanVal:	36.26624	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucagaaaggggggaaaaccccaacggggaauuaaaaaaaaaccggggg
            +++--++++++++++++--++++---++++++-----------+++++++
            +++--++++++++++++--++++---++++++------|||||+++++++
    REV:    cagaccuuuuuccccuuccgggggguccccuucaaagg-----ggccccc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:830.miRNA:4517	uucagaaaggggggaaaaccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:830.miRNA:4518	cagaaaggggggaaaacccca
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:830.miRNA:4519	ucagaaaggggggaaaacccc
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:830.miRNA:4520	ggaaaaccccaacggggaauu
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:830.miRNA:4521	ggggaaaaccccaacggggaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:830.miRNA:4522	agaaaggggggaaaaccccaa
>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:830
	aguucagaaaggggggaaaaccccaacggggaauuaaaaaaaaaccggggguuuuucccccggggaaacuuccccuggggggccuuccccuuuuuccagaccgccggcccguuuaccgggaaaaaccgugucccgccccuuuuuuuuccccuucugggagaaaggggggggggggguuuuuuuucuuuauaaagucucaccaccgcguuguguggggagucauuuucucucuacuuuuuuuuguggggugugguggugggggggcg
	.(((..((((((((((((..((((...((((((...........(((((((.....)))))))......))))))...))))..))))))))))))..))).....((((.((((((.(((((((((....(((.(((((((((((((((.....))))))))))))))).))))))))))))...........((.((((.(((((....((((((((.......)))))))).......))))))))).)).)))))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig8574.728.1	is_MIRNA
	VAL:	2.93	MeanVal:	36.26624	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucagaaaggggggaaaaccccaacggggaauuaaaaaaaaaccggggg
            +++--++++++++++++--++++---++++++-----------+++++++
            +++--++++++++++++--++++---++++++------|||||+++++++
    REV:    cagaccuuuuuccccuuccgggggguccccuucaaagg-----ggccccc
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:831.miRNA:4523	uucagaaaggggggaaaaccc
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:831.miRNA:4524	cagaaaggggggaaaacccca
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:831.miRNA:4525	ucagaaaggggggaaaacccc
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:831.miRNA:4526	ggaaaaccccaacggggaauu
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:831.miRNA:4527	ggggaaaaccccaacggggaa
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:831.miRNA:4528	agaaaggggggaaaaccccaa
>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:831
	aguucagaaaggggggaaaaccccaacggggaauuaaaaaaaaaccggggguuuuucccccggggaaacuuccccuggggggccuuccccuuuuuccagaccgccggcccguuuaccgggaaaaaccgugucccgccccuuuuuuuuccccuucugggagaaaggggggggggggguuuuuuuucuuuauaaagucucaccaccgcguuguguggggagucauuuucucucuacuuuuuuuuguggggugugguggugggggggcg
	.(((..((((((((((((..((((...((((((...........(((((((.....)))))))......))))))...))))..))))))))))))..))).....((((.((((((.(((((((((....(((.(((((..((((((((.....))))))))..))))).))))))))))))...........((.((((.(((((....((((((((.......)))))))).......))))))))).)).)))))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig8574.733.0	is_MIRNA
	VAL:	1.90	MeanVal:	19.815334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaggggggaaaaccccaacggggaauuaaaaaaaaaccggggg
            ++++++++++++--++++---++++++-----------+++++++
            ++++++++++++--++++---++++++------|||||+++++++
    REV:    cuuuuuccccuuccgggggguccccuucaaagg-----ggccccc
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:832.miRNA:4529	ggaaaaccccaacggggaauu
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:832.miRNA:4530	ggggaaaaccccaacggggaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:832.miRNA:4531	gggaaaaccccaacggggaau
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:832.miRNA:4532	gaaaaccccaacggggaauua
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:832.miRNA:4533	aaaggggggaaaaccccaacg
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:832.miRNA:4534	aaaaccccaacggggaauuaa
>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:832
	agaaaggggggaaaaccccaacggggaauuaaaaaaaaaccggggguuuuucccccggggaaacuuccccuggggggccuuccccuuuuuccagaccgccggcccguuuaccgggaaaaaccgugucccgccccuuuuuuuuccccuucugggagaaaggggggggggggguuuuuuuucuuuauaaagucucaccaccgcguuguguggggagucauuuucucucuacuuuuuuuuguggggugugguggugggggggcguguuuu
	.((((((((((((..((((...((((((...........(((((((.....)))))))......))))))...))))..)))))))))))).((((((((..(((..(((((.(((((((((....(((.(((((((((((((((.....))))))))))))))).))))))))))))..............((((.(((((....((((((((.......)))))))).......))))))))).)))))..))).)))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig8574.733.1	is_MIRNA
	VAL:	1.90	MeanVal:	19.815334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaggggggaaaaccccaacggggaauuaaaaaaaaaccggggg
            ++++++++++++--++++---++++++-----------+++++++
            ++++++++++++--++++---++++++------|||||+++++++
    REV:    cuuuuuccccuuccgggggguccccuucaaagg-----ggccccc
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:833.miRNA:4535	ggaaaaccccaacggggaauu
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:833.miRNA:4536	ggggaaaaccccaacggggaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:833.miRNA:4537	gggaaaaccccaacggggaau
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:833.miRNA:4538	gaaaaccccaacggggaauua
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:833.miRNA:4539	aaaggggggaaaaccccaacg
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:833.miRNA:4540	aaaaccccaacggggaauuaa
>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:833
	agaaaggggggaaaaccccaacggggaauuaaaaaaaaaccggggguuuuucccccggggaaacuuccccuggggggccuuccccuuuuuccagaccgccggcccguuuaccgggaaaaaccgugucccgccccuuuuuuuuccccuucugggagaaaggggggggggggguuuuuuuucuuuauaaagucucaccaccgcguuguguggggagucauuuucucucuacuuuuuuuuguggggugugguggugggggggcguguuuu
	.((((((((((((..((((...((((((...........(((((((.....)))))))......))))))...))))..)))))))))))).((((((((..(((..(((((.(((((((((....(((.(((((..((((((((.....))))))))..))))).))))))))))))..............((((.(((((....((((((((.......)))))))).......))))))))).)))))..))).)))).)))).

###########################################################################################################################

>Contig8574.733.2	is_MIRNA
	VAL:	1.90	MeanVal:	19.815334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaggggggaaaaccccaacggggaauuaaaaaaaaaccggggg
            ++++++++++++--++++---++++++-----------+++++++
            ++++++++++++--++++---++++++------|||||+++++++
    REV:    cuuuuuccccuuccgggggguccccuucaaagg-----ggccccc
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:834.miRNA:4541	ggaaaaccccaacggggaauu
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:834.miRNA:4542	ggggaaaaccccaacggggaa
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:834.miRNA:4543	gggaaaaccccaacggggaau
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:834.miRNA:4544	gaaaaccccaacggggaauua
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:834.miRNA:4545	aaaggggggaaaaccccaacg
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:834.miRNA:4546	aaaaccccaacggggaauuaa
>>Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:834
	agaaaggggggaaaaccccaacggggaauuaaaaaaaaaccggggguuuuucccccggggaaacuuccccuggggggccuuccccuuuuuccagaccgccggcccguuuaccgggaaaaaccgugucccgccccuuuuuuuuccccuucugggagaaaggggggggggggguuuuuuuucuuuauaaagucucaccaccgcguuguguggggagucauuuucucucuacuuuuuuuuguggggugugguggugggggggcguguuuu
	.((((((((((((..((((...((((((...........(((((((.....)))))))......))))))...))))..)))))))))))).....(((..((((.((((((.(((((((((....(((.(((((((((((((((.....))))))))))))))).))))))))))))...........((.((((.(((((....((((((((.......)))))))).......))))))))).)).)))))).)))))))....

###########################################################################################################################

>Contig86.32.0	is_MIRNA
	VAL:	95.15	MeanVal:	1722.0582265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacaucgaugauaaucuccuucauggcgggcuucuucuccccgcugaucgcaaucagguagcuccucacc--uccgccc
            +++++++-+++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++-++||+++++++
            +++++++-+++-+++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++|++--+++++++
    REV:    ccuuguaacuaguauuagaggaaguaccgcccgaagaagaggggcgacuagcguuaguccaucgaggag-gguuggguggg
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4547	aacaucgaugauaaucuccuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4548	aucgaugauaaucuccuucau
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4549	gaacaucgaugauaaucuccu
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4550	caucgaugauaaucuccuuca
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4551	acaucgaugauaaucuccuuc
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4552	ucgaugauaaucuccuucaug
>>Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835
	aggaacaucgaugauaaucuccuucauggcgggcuucuucuccccgcugaucgcaaucagguagcuccucaccuccgccccacucccagcaaccgccgacaucgccggacucacaccgugcaaggauuccaagcaauucgccaaacgagaaaaacaaucccucaaaaaaacucgaauccucccuaaaaaucuacgccccgaacagcgcccccgcacuagcaaucaaggccaccauggagaagaccaagcgccgguucgccaacuacgcaaagcagggucugcucuguggcuccgaugggcugccacacuugaucgugagcggcgaccagaagcauuggggggaguucaucacuccagggauccuguuccucuacaucgccggguggaucggguggguugggaggagcuaccugauugcgaucagcggggagaagaagcccgccaugaaggagauuaugaucaauguucc
	.(((((((.(((.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.(((((((((............(((.((....)).)))..((((.(((.((.((((((((......((((.....))))........................(((..((((((((...(((.((((.......((((((..((....)).(((..((((((...((((.(((((..((((.((((....))))..))...))..))))).))))))))))..))))))).))..(((......)))...))))...)))....))))))))..))).........))))))))((......))...)))))))))...)))))))..))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).))).)))))))

###########################################################################################################################

>Contig8646.394.0	is_MIRNA
	VAL:	2.50	MeanVal:	35.213134	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaggugggcaaugagacuggauguauaacaaaagaaaagaagagagagcuuuccugaaccau
            +++++++++---+++----++++-+++++++-+++---+++--+++++++++--+++---+++
            +++++++++--|+++||||++++|+++++++-+++---+++--+++++++++--+++|||+++
    REV:    gauuuacuucc-acu----ucua-auguugucuuugagucucuucuuucgaauugau---gua
                                       *********************	28:::48	28--48	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4553	aacaaaagaaaagaagagaga
                                     *********************	26:::46	26--46	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4554	auaacaaaagaaaagaagaga
                                    *********************	25:::45	25--45	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4555	uauaacaaaagaaaagaagag
                                 *********************	22:::42	22--42	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4556	auguauaacaaaagaaaagaa
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4557	acaaaagaaaagaagagagag
                                          *********************	31:::51	31--51	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4558	aaaagaaaagaagagagagcu
>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:836
	cgguggguggauccuccaaaggaagagugaagagauggaacgaaaguuauaucauuuuagacauguauggguuaccaaccaacuuauaugaugucucuaggugggcaaugagacuggauguauaacaaaagaaaagaagagagagcuuuccugaaccaugaugauguaguuaagcuuucuucucugaguuucuguuguaaucuucaccuucauuuagauuauacacacuuuuua
	.((.(((....))).))....((((((((....((((.(((....))).)))).....(((((((((((((((.......))))))))).))))))(((((((((...(((....((((.(((((((.(((...(((..(((((((((..(((...(((....))))))..)))))))))..)))...))).))))))))))))))..)))))))))........)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8646.414.0	is_MIRNA
	VAL:	2.50	MeanVal:	35.213134	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaggugggcaaugagacuggauguauaacaaaagaaaagaagagagagcuuuccugaaccau
            +++++++++---+++----++++-+++++++-+++---+++--+++++++++--+++---+++
            +++++++++--|+++||||++++|+++++++-+++---+++--+++++++++--+++|||+++
    REV:    gauuuacuucc-acu----ucua-auguugucuuugagucucuucuuucgaauugau---gua
                                       *********************	28:::48	28--48	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:837.miRNA:4559	aacaaaagaaaagaagagaga
                                     *********************	26:::46	26--46	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:837.miRNA:4560	auaacaaaagaaaagaagaga
                                    *********************	25:::45	25--45	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:837.miRNA:4561	uauaacaaaagaaaagaagag
                                 *********************	22:::42	22--42	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:837.miRNA:4562	auguauaacaaaagaaaagaa
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:837.miRNA:4563	acaaaagaaaagaagagagag
                                          *********************	31:::51	31--51	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:837.miRNA:4564	aaaagaaaagaagagagagcu
>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:837
	ggaagagugaagagauggaacgaaaguuauaucauuuuagacauguauggguuaccaaccaacuuauaugaugucucuaggugggcaaugagacuggauguauaacaaaagaaaagaagagagagcuuuccugaaccaugaugauguaguuaagcuuucuucucugaguuucuguuguaaucuucaccuucauuuagauuauacacacuuuuua
	.((((((((....((((.(((....))).)))).....(((((((((((((((.......))))))))).))))))(((((((((...(((....((((.(((((((.(((...(((..(((((((((..(((...(((....))))))..)))))))))..)))...))).))))))))))))))..)))))))))........)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8646.426.0	is_MIRNA
	VAL:	2.50	MeanVal:	35.213134	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaggugggcaaugagacuggauguauaacaaaagaaaagaagagagagcuuuccugaaccau
            +++++++++---+++----++++-+++++++-+++---+++--+++++++++--+++---+++
            +++++++++--|+++||||++++|+++++++-+++---+++--+++++++++--+++|||+++
    REV:    gauuuacuucc-acu----ucua-auguugucuuugagucucuucuuucgaauugau---gua
                                       *********************	28:::48	28--48	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:838.miRNA:4565	aacaaaagaaaagaagagaga
                                     *********************	26:::46	26--46	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:838.miRNA:4566	auaacaaaagaaaagaagaga
                                    *********************	25:::45	25--45	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:838.miRNA:4567	uauaacaaaagaaaagaagag
                                 *********************	22:::42	22--42	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:838.miRNA:4568	auguauaacaaaagaaaagaa
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:838.miRNA:4569	acaaaagaaaagaagagagag
                                          *********************	31:::51	31--51	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:838.miRNA:4570	aaaagaaaagaagagagagcu
>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:838
	agauggaacgaaaguuauaucauuuuagacauguauggguuaccaaccaacuuauaugaugucucuaggugggcaaugagacuggauguauaacaaaagaaaagaagagagagcuuuccugaaccaugaugauguaguuaagcuuucuucucugaguuucuguuguaaucuucaccuucauuuaga
	.((((.(((....))).)))).....(((((((((((((((.......))))))))).))))))(((((((((...(((....((((.(((((((.(((...(((..(((((((((..(((...(((....))))))..)))))))))..)))...))).))))))))))))))..))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8646.451.0	is_MIRNA
	VAL:	2.50	MeanVal:	35.213134	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaggugggcaaugagacuggauguauaacaaaagaaaagaagagagagcuuuccugaaccau
            +++++++++---+++----++++-+++++++-+++---+++--+++++++++--+++---+++
            +++++++++--|+++||||++++|+++++++-+++---+++--+++++++++--+++|||+++
    REV:    gauuuacuucc-acu----ucua-auguugucuuugagucucuucuuucgaauugau---gua
                                       *********************	28:::48	28--48	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:839.miRNA:4571	aacaaaagaaaagaagagaga
                                     *********************	26:::46	26--46	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:839.miRNA:4572	auaacaaaagaaaagaagaga
                                    *********************	25:::45	25--45	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:839.miRNA:4573	uauaacaaaagaaaagaagag
                                 *********************	22:::42	22--42	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:839.miRNA:4574	auguauaacaaaagaaaagaa
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:839.miRNA:4575	acaaaagaaaagaagagagag
                                          *********************	31:::51	31--51	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:839.miRNA:4576	aaaagaaaagaagagagagcu
>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:839
	uagacauguauggguuaccaaccaacuuauaugaugucucuaggugggcaaugagacuggauguauaacaaaagaaaagaagagagagcuuuccugaaccaugaugauguaguuaagcuuucuucucugaguuucuguuguaaucuucaccuucauuuaga
	.(((((((((((((((.......))))))))).))))))(((((((((...(((....((((.(((((((.(((...(((..(((((((((..(((...(((....))))))..)))))))))..)))...))).))))))))))))))..))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8646.488.0	is_MIRNA
	VAL:	2.45	MeanVal:	34.478941	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuaggugggcaaugagacuggauguauaacaaaagaaaagaagagagagcuuuccugaaccau
            ++++++++++---+++----++++-+++++++-+++---+++--+++++++++--+++---+++
            ++++++++++--|+++||||++++|+++++++-+++---+++--+++++++++--+++|||+++
    REV:    agauuuacuucc-acu----ucua-auguugucuuugagucucuucuuucgaauugau---gua
                                        *********************	29:::49	29--49	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:840.miRNA:4577	aacaaaagaaaagaagagaga
                                      *********************	27:::47	27--47	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:840.miRNA:4578	auaacaaaagaaaagaagaga
                                     *********************	26:::46	26--46	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:840.miRNA:4579	uauaacaaaagaaaagaagag
                                  *********************	23:::43	23--43	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:840.miRNA:4580	auguauaacaaaagaaaagaa
                                         *********************	30:::50	30--50	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:840.miRNA:4581	acaaaagaaaagaagagagag
                                           *********************	32:::52	32--52	>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:840.miRNA:4582	aaaagaaaagaagagagagcu
>>Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:840
	cucuaggugggcaaugagacuggauguauaacaaaagaaaagaagagagagcuuuccugaaccaugaugauguaguuaagcuuucuucucugaguuucuguuguaaucuucaccuucauuuagau
	.((((((((((...(((....((((.(((((((.(((...(((..(((((((((..(((...(((....))))))..)))))))))..)))...))).))))))))))))))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8664.296.0	is_MIRNA
	VAL:	1.58	MeanVal:	18.8070943333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggugugccaaaau-cgcacuguggugcgcauuuucucgcauuuuugcgcaugg--gcgugcacccuggcgcgcauuuucgcgca
            ++++++++--+++++|+++++++-++-++++++++---++++----++++-----||++++++-----+++++-+++----+++++
            ++++++++--+++++-+++++++-++|++++++++---++++----++++-------++++++----|+++++-+++--||+++++
    REV:    uuuuacgcucuuuuacgcgugacccc-cguguaggcacgcguuuuuacgcucuuuuacgcgcggucc-ccguggguaua--cgcgu
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:841.miRNA:4583	ggugugccaaaau-cgcacug
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:841.miRNA:4584	gugugccaaaau-cgcacugu
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:841.miRNA:4585	ugugccaaaau-cgcacugug
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:841.miRNA:4586	gggugugccaaaau-cgcacu
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:841.miRNA:4587	gugccaaaau-cgcacugugg
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:841.miRNA:4588	ugccaaaau-cgcacuguggu
                                           *********************	32:::52	31--51	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:841.miRNA:4589	auuuucucgcauuuuugcgca
                                            *********************	33:::53	32--52	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:841.miRNA:4590	uuuucucgcauuuuugcgcau
                                               *********************	36:::56	35--54	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:841.miRNA:4591	ucucgcauuuuugcgcaugg-
                                              *********************	35:::55	34--54	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:841.miRNA:4592	uucucgcauuuuugcgcaugg
                                          *********************	31:::51	30--50	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:841.miRNA:4593	cauuuucucgcauuuuugcgc
                                             *********************	34:::54	33--53	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:841.miRNA:4594	uuucucgcauuuuugcgcaug
>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:841
	cgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauuuucucgcauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacuguggugcgcauuuucucgcauuuuugcgcaugggcgugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugggugccccuggcgcgcauuuucucgcauuuuugcgcacggaugugcccccagugcgcauuuucucgcauuuucucgcaucgggugugccaaaaucgcaccccaggugugccaaggcgcgcauuuucgcaccucaggugcga
	.(((((((((((((((((((.......(((((....((((.....(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).....))))....))))).((((((((..((((((((((((.((.((((((((...((((....((((.....((((((.....(((((.(((....(((((....)))))..))).)))))....)))))).......))))....))))...)))))))))).))))))).)))))..))))))))..))))))))).)))).......))))))...((((((....))))))....(((((((...)))))))

###########################################################################################################################

>Contig8664.440.0	is_MIRNA
	VAL:	2.10	MeanVal:	24.9340615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuggggcgc-auuuucucgcauuuu-ugcgcaagggugugccaaaau-cgcacuguggugcgcauuuucucgcauuuuugcgcaugg--gcgugcacccuggcgcgcauuuucgcgca
            ++++++-++|+++++--+++++++-|++++--++++++++--+++++|+++++++-++-++++++++---++++----++++-----||++++++-----+++++-+++----+++++
            ++++++-++-+++++--+++++++--++++--++++++++--+++++-+++++++-++|++++++++---++++----++++-------++++++----|+++++-+++--||+++++
    REV:    gaccccacgcuaaaaccgugugggcuacgcucuuuuacgcucuuuuacgcgugacccc-cguguaggcacgcguuuuuacgcucuuuuacgcgcggucc-ccguggguaua--cgcgu
                                                                           *********************	64:::84	61--81	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:842.miRNA:4595	auuuucucgcauuuuugcgca
                                                                            *********************	65:::85	62--82	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:842.miRNA:4596	uuuucucgcauuuuugcgcau
                                                                               *********************	68:::88	65--84	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:842.miRNA:4597	ucucgcauuuuugcgcaugg-
                                                                              *********************	67:::87	64--84	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:842.miRNA:4598	uucucgcauuuuugcgcaugg
                                                                          *********************	63:::83	60--80	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:842.miRNA:4599	cauuuucucgcauuuuugcgc
                                                                             *********************	66:::86	63--83	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:842.miRNA:4600	uuucucgcauuuuugcgcaug
>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:842
	ugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauuuucucgcauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacuguggugcgcauuuucucgcauuuuugcgcaugggcgugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugggugccccuggcgcgcauuuucucgcauuuuugcgcacggaugugcccccagugcgcauuuucucgcauuuucucgcaucgggugugccaaaaucgcaccccaggugugccaaggcgcgcauuuucgcaccucaggugcga
	.((((((((.((.((((((((......(((((....)))))..((((((.(((((((..(((((((.((((..((((((((..((((((((((((.((.((((((((...((((....((((.....((((((.....(((((.(((....(((((....)))))..))).)))))....)))))).......))))....))))...)))))))))).))))))).)))))..))))))))..))))..)))))))..))))).)).)))))))))))))).)).))))))))(((((((...)))))))

###########################################################################################################################

>Contig8664.7.0	is_MIRNA
	VAL:	2.64	MeanVal:	35.298735	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggugugcaccc-uggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcau--augugugccccuggugcgcauuuucucgcauuuuugcgca
            +++++--+++++|+++-+++------++++------++++---||+++++++++---++++++-+++++--++++++++++++++
            +++++--+++++-+++|+++----||++++------++++-----+++++++++--|++++++|+++++--++++++++++++++
    REV:    cccacguguggguacc-cguuuuu--gcgcucuuuuacgcucuuuuacgcgcgguc-ccacgc-uaaaaccgugugggaacgcgu
                                       *********************	28:::48	27--45	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:843.miRNA:4601	gcgcauuuuugcgcau--aug
                                      *********************	27:::47	26--44	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:843.miRNA:4602	cgcgcauuuuugcgcau--au
                                  *********************	23:::43	22--42	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:843.miRNA:4603	uuuucgcgcauuuuugcgcau
                                 *********************	22:::42	21--41	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:843.miRNA:4604	auuuucgcgcauuuuugcgca
                                         *********************	30:::50	29--47	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:843.miRNA:4605	gcauuuuugcgcau--augug
                                *********************	21:::41	20--40	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:843.miRNA:4606	cauuuucgcgcauuuuugcgc
>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:843
	cgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgcauuuuugcgcaugggugugcccccuggggcgcauuuucucgcauuuuugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.(((((..((((((((.(((......((((......((((...(((((((((...((((((.(((((..((((((((((((((.((((((((((....))))))))))..(((......((((((((((..(((((....(((..((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..))).....(((((((((((((((....((((((((((....((((....))))...(((((..(((((........)))))..))))).))))))))))...))))))))))))))).)))))..)))))...)))))......))).....))))))))))))))..)))))))))))..))))))))).....))))......))))....)))))).)))))..)))))..(((((......)))))....(((((((.....))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8664.7.1	is_MIRNA
	VAL:	2.64	MeanVal:	35.298735	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggugugcaccc-uggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcau--augugugccccuggugcgcauuuucucgcauuuuugcgca
            +++++--+++++|+++-+++------++++------++++---||+++++++++---++++++-+++++--++++++++++++++
            +++++--+++++-+++|+++----||++++------++++-----+++++++++--|++++++|+++++--++++++++++++++
    REV:    cccacguguggguacc-cguuuuu--gcgcucuuuuacgcucuuuuacgcgcgguc-ccacgc-uaaaaccgugugggaacgcgu
                                       *********************	28:::48	27--45	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:844.miRNA:4607	gcgcauuuuugcgcau--aug
                                      *********************	27:::47	26--44	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:844.miRNA:4608	cgcgcauuuuugcgcau--au
                                  *********************	23:::43	22--42	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:844.miRNA:4609	uuuucgcgcauuuuugcgcau
                                 *********************	22:::42	21--41	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:844.miRNA:4610	auuuucgcgcauuuuugcgca
                                         *********************	30:::50	29--47	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:844.miRNA:4611	gcauuuuugcgcau--augug
                                *********************	21:::41	20--40	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:844.miRNA:4612	cauuuucgcgcauuuuugcgc
>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:844
	cgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgcauuuuugcgcaugggugugcccccuggggcgcauuuucucgcauuuuugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.(((((..((((((((.(((......((((......((((...(((((((((...((((((.(((((..((((((((((((((.((((((((((....))))))))))..(((......((((((((((..(((((....(((..((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..))).....(((((((..((((((....((((((((((....((((....))))...(((((..(((((........)))))..))))).))))))))))...))))))..))))))).)))))..)))))...)))))......))).....))))))))))))))..)))))))))))..))))))))).....))))......))))....)))))).)))))..)))))..(((((......)))))....(((((((.....))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8664.7.2	is_MIRNA
	VAL:	2.68	MeanVal:	35.72727	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggugugcaccc-uggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcau--augugugccccuggugcgcauuuucucgcauuuuugcgca
            +++++--+++++|+++-+++------++++------++++---||+++++++++---++++++-+++++--+++++--+++++++
            +++++--+++++-+++|+++----||++++------++++-----+++++++++--|++++++|+++++--+++++--+++++++
    REV:    cccacguguggguacc-cguuuuu--gcgcucuuuuacgcucuuuuacgcgcgguc-ccacgc-uaaaaccgugugggaacgcgu
                                       *********************	28:::48	27--45	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4613	gcgcauuuuugcgcau--aug
                                      *********************	27:::47	26--44	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4614	cgcgcauuuuugcgcau--au
                                  *********************	23:::43	22--42	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4615	uuuucgcgcauuuuugcgcau
                                 *********************	22:::42	21--41	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4616	auuuucgcgcauuuuugcgca
                                         *********************	30:::50	29--47	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4617	gcauuuuugcgcau--augug
                                *********************	21:::41	20--40	>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:845.miRNA:4618	cauuuucgcgcauuuuugcgc
>>Contig8664.Lu0910.pre-miRNA:845
	cgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgcauuuuugcgcaugggugugcccccuggggcgcauuuucucgcauuuuugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.(((((..((((((((.(((......((((......((((...(((((((((...((((((.(((((..(((((..(((((((.((((((((((....))))))))))..(((......((((((((((..(((((....(((..((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..))).....(((((((((((((((....((((((((((....((((....))))...(((((..(((((........)))))..))))).))))))))))...))))))))))))))).)))))..)))))...)))))......))).....)))))))..)))))..)))))))))))..))))))))).....))))......))))....)))))).)))))..)))))..(((((......)))))....(((((((.....))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8714.577.0	is_MIRNA
	VAL:	3.19	MeanVal:	35.9121783333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaggaaucuc-guccauauac--cuucgaggccagauucaggaauug
            ++-++++++++|++-++---++||++++++++++++++++-++--+++
            ++|++++++++-++-++---++--++++++++++++++++|++--+++
    REV:    cc-cuuuagagacaaguucuugaugaaguuucgguuuagg-cuaaagc
                 *********************	6:::26	6--23	>>Contig8714.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4619	aaucuc-guccauauac--cu
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig8714.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4620	gaggaaucuc-guccauauac
                  *********************	7:::27	7--24	>>Contig8714.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4621	aucuc-guccauauac--cuu
               *********************	4:::24	4--21	>>Contig8714.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4622	ggaaucuc-guccauauac--
                   *********************	8:::28	8--25	>>Contig8714.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4623	ucuc-guccauauac--cuuc
                *********************	5:::25	5--22	>>Contig8714.Lu0910.pre-miRNA:846.miRNA:4624	gaaucuc-guccauauac--c
>>Contig8714.Lu0910.pre-miRNA:846
	ggaggaaucucguccauauaccuucgaggccagauucaggaauugggucuucaacgaaaucggauuuggcuuugaaguaguucuugaacagagauuucccu
	((.((((((((((.((...((((((((((((((((((.((..(((.........)))..))))))))))))))))))..))...)).)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8714.579.0	is_MIRNA
	VAL:	4.45	MeanVal:	48.172804	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaucuc-guccauauac--cuucgaggccagauucaggaauug
            ++++++++|++-++---++||++++++++++++++++-++--+++
            ++++++++-++-++---++--++++++++++++++++|++--+++
    REV:    cuuuagagacaaguucuugaugaaguuucgguuuagg-cuaaagc
              *********************	3:::23	3--20	>>Contig8714.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4625	aaucuc-guccauauac--cu
               *********************	4:::24	4--21	>>Contig8714.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4626	aucuc-guccauauac--cuu
                *********************	5:::25	5--22	>>Contig8714.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4627	ucuc-guccauauac--cuuc
             *********************	2:::22	2--19	>>Contig8714.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4628	gaaucuc-guccauauac--c
                       *********************	12:::32	11--29	>>Contig8714.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4629	ccauauac--cuucgaggcca
                     *********************	10:::30	9--27	>>Contig8714.Lu0910.pre-miRNA:847.miRNA:4630	guccauauac--cuucgaggc
>>Contig8714.Lu0910.pre-miRNA:847
	aggaaucucguccauauaccuucgaggccagauucaggaauugggucuucaacgaaaucggauuuggcuuugaaguaguucuugaacagagauuucc
	.((((((((((.((...((((((((((((((((((.((..(((.........)))..))))))))))))))))))..))...)).)).)))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8809.643.0	is_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	7.77262666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugauuacuga---agaagaaugaggggaacuagaucacagauuc-aca-gaagaggaggaggag
            +++++++++++--|||++++++-------++++-+++++-+++++++|+++|+++++-+++++++++
            +++++++++++-----++++++---||||++++|+++++-+++++++-+++-+++++|+++++++++
    REV:    agagcuagugaaagugucuucugca----uuug-uuuaggguuuagguugugcuucu-uuccuucuu
                                   *********************	24:::44	21--41	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4631	ugaggggaacuagaucacaga
                                                  *********************	39:::59	36--54	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4632	cacagauuc-aca-gaagagg
                                                   *********************	40:::60	37--55	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4633	acagauuc-aca-gaagagga
                                          *********************	31:::51	28--47	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4634	aacuagaucacagauuc-aca
                                           *********************	32:::52	29--47	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4635	acuagaucacagauuc-aca-
                                                 *********************	38:::58	35--53	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4636	ucacagauuc-aca-gaagag
                                                *********************	37:::57	34--52	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4637	aucacagauuc-aca-gaaga
                                          *********************	31:::51	28--47	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4638	aacuagaucacagauuc-aca
                                              *********************	35:::55	32--50	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4639	agaucacagauuc-aca-gaa
                                               *********************	36:::56	33--51	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4640	gaucacagauuc-aca-gaag
                                         *********************	30:::50	27--46	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:848.miRNA:4641	gaacuagaucacagauuc-ac
>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:848
	cgguccaagcggugccgggagagcagccgaagaggcagaggaccaugaaccaggaggugaagaggaugaugauguagguaguccagacgccgggauaggugaaccacucgguguuccgauucacauccgucggcggaucugcucucacguacaucuuugcuuuccuuccuuccucguuucuucuuccuuuugauuacugaagaagaaugaggggaacuagaucacagauucacagaagaggaggaggaggagcuucuuccuuucuucguguuggauuugggauuuguuuacgucuucugugaaagugaucgagacccagagaaaucaaacuauggcgaugccgacgggggcc
	.(((((...((((((((((.........((((((((.(((((.........((((((..(((.((((((((.((..((((((((.(((((((((...((....)).)))))))))(((((........))))).))).)))))..))))).)))))...)))..)))))))))))))))))))....(((((((((((..((((((.......((((.(((((.(((((((((((((((.(((((((((....)))))))))))))).))).))))))).)))))))))...)))))).....)))))))))))))).((....)).......)))...))))....)))))

###########################################################################################################################

>Contig8809.667.0	is_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	7.77262666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugauuacuga---agaagaaugaggggaacuagaucacagauuc-aca-gaagaggaggaggag
            +++++++++++--|||++++++-------++++-+++++-+++++++|+++|+++++-+++++++++
            +++++++++++-----++++++---||||++++|+++++-+++++++-+++-+++++|+++++++++
    REV:    agagcuagugaaagugucuucugca----uuug-uuuaggguuuagguugugcuucu-uuccuucuu
                                   *********************	24:::44	21--41	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4642	ugaggggaacuagaucacaga
                                                  *********************	39:::59	36--54	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4643	cacagauuc-aca-gaagagg
                                                   *********************	40:::60	37--55	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4644	acagauuc-aca-gaagagga
                                          *********************	31:::51	28--47	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4645	aacuagaucacagauuc-aca
                                           *********************	32:::52	29--47	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4646	acuagaucacagauuc-aca-
                                                 *********************	38:::58	35--53	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4647	ucacagauuc-aca-gaagag
                                                *********************	37:::57	34--52	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4648	aucacagauuc-aca-gaaga
                                          *********************	31:::51	28--47	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4649	aacuagaucacagauuc-aca
                                              *********************	35:::55	32--50	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4650	agaucacagauuc-aca-gaa
                                               *********************	36:::56	33--51	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4651	gaucacagauuc-aca-gaag
                                         *********************	30:::50	27--46	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:849.miRNA:4652	gaacuagaucacagauuc-ac
>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:849
	agccgaagaggcagaggaccaugaaccaggaggugaagaggaugaugauguagguaguccagacgccgggauaggugaaccacucgguguuccgauucacauccgucggcggaucugcucucacguacaucuuugcuuuccuuccuuccucguuucuucuuccuuuugauuacugaagaagaaugaggggaacuagaucacagauucacagaagaggaggaggaggagcuucuuccuuucuucguguuggauuugggauuuguuuacgucuucugugaaagugaucgagacccagagaaaucaaacuauggcgaugccgacgggggcc
	.(((((((((((.(((((.........((((((..(((.((((((((.((..((((((((.(((((((((...((....)).)))))))))(((((........))))).))).)))))..))))).)))))...)))..)))))))))))))))))))....(((((((((((..((((((.......((((.(((((.(((((((((((((((.(((((((((....)))))))))))))).))).))))))).)))))))))...)))))).....)))))))))))(((.((....))......((((...))))..)))))).

###########################################################################################################################

>Contig8809.670.0	is_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	7.77262666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugauuacuga---agaagaaugaggggaacuagaucacagauuc-aca-gaagaggaggaggag
            +++++++++++--|||++++++-------++++-+++++-+++++++|+++|+++++-+++++++++
            +++++++++++-----++++++---||||++++|+++++-+++++++-+++-+++++|+++++++++
    REV:    agagcuagugaaagugucuucugca----uuug-uuuaggguuuagguugugcuucu-uuccuucuu
                                   *********************	24:::44	21--41	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4653	ugaggggaacuagaucacaga
                                                  *********************	39:::59	36--54	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4654	cacagauuc-aca-gaagagg
                                                   *********************	40:::60	37--55	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4655	acagauuc-aca-gaagagga
                                          *********************	31:::51	28--47	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4656	aacuagaucacagauuc-aca
                                           *********************	32:::52	29--47	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4657	acuagaucacagauuc-aca-
                                                 *********************	38:::58	35--53	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4658	ucacagauuc-aca-gaagag
                                                *********************	37:::57	34--52	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4659	aucacagauuc-aca-gaaga
                                          *********************	31:::51	28--47	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4660	aacuagaucacagauuc-aca
                                              *********************	35:::55	32--50	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4661	agaucacagauuc-aca-gaa
                                               *********************	36:::56	33--51	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4662	gaucacagauuc-aca-gaag
                                         *********************	30:::50	27--46	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:850.miRNA:4663	gaacuagaucacagauuc-ac
>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:850
	cgaagaggcagaggaccaugaaccaggaggugaagaggaugaugauguagguaguccagacgccgggauaggugaaccacucgguguuccgauucacauccgucggcggaucugcucucacguacaucuuugcuuuccuuccuuccucguuucuucuuccuuuugauuacugaagaagaaugaggggaacuagaucacagauucacagaagaggaggaggaggagcuucuuccuuucuucguguuggauuugggauuuguuuacgucuucugugaaagugaucgagacccagagaaaucaaacuauggcgaugccgacgggg
	.((((((((.(((((.........((((((..(((.((((((((.((..((((((((.(((((((((...((....)).)))))))))(((((........))))).))).)))))..))))).)))))...)))..)))))))))))))))))))....(((((((((((..((((((.......((((.(((((.(((((((((((((((.(((((((((....)))))))))))))).))).))))))).)))))))))...)))))).....)))))))))))(((.((....))......((((...))))..))).

###########################################################################################################################

>Contig8809.673.1	is_MIRNA
	VAL:	1.31	MeanVal:	7.86032399999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugauuacuga---agaagaaugaggggaacuagaucacagauuc-aca-gaagaggaggaggag
            +++++++++--|||++++++-------++++-+++++-+++++++|+++|+++++-+++++++++
            +++++++++-----++++++---||||++++|+++++-+++++++-+++-+++++|+++++++++
    REV:    agcuagugaaagugucuucugca----uuug-uuuaggguuuagguugugcuucu-uuccuucuu
                                              *********************	35:::55	32--50	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4664	aucacagauuc-aca-gaaga
                                        *********************	29:::49	26--45	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4665	aacuagaucacagauuc-aca
                                            *********************	33:::53	30--48	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4666	agaucacagauuc-aca-gaa
                                             *********************	34:::54	31--49	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4667	gaucacagauuc-aca-gaag
                                       *********************	28:::48	25--44	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:851.miRNA:4668	gaacuagaucacagauuc-ac
>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:851
	agaggcagaggaccaugaaccaggaggugaagaggaugaugauguagguaguccagacgccgggauaggugaaccacucgguguuccgauucacauccgucggcggaucugcucucacguacaucuuugcuuuccuuccuuccucguuucuucuuccuuuugauuacugaagaagaaugaggggaacuagaucacagauucacagaagaggaggaggaggagcuucuuccuuucuucguguuggauuugggauuuguuuacgucuucugugaaagugaucgagacccagagaaaucaaacuauggcgaugccgacgggg
	.((((.((((((..((((...((((((..(((.((((((((.((..((((((((.(((((((((...((....)).)))))))))(((((........))))).))).)))))..))))).)))))...)))..))))))...)))).)))))).))))(((((((((..((((((.......((((.(((((.(((((((((((((((.(((((((((....)))))))))))))).))).))))))).)))))))))...)))))).....)))))))))..(((.((....))......((((...))))..))).

###########################################################################################################################

>Contig8809.693.0	is_MIRNA
	VAL:	1.35	MeanVal:	8.12041266666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuucuuccuuuugauuacuga---agaagaaugaggggaacuagaucacagauuc-aca-gaagaggaggaggag
            +++-+++---+++++++++++--|||++++++-------++++-+++++-+++++++|+++|+++++-+++++++++
            +++|+++---+++++++++++-----++++++---||||++++|+++++-+++++++-+++-+++++|+++++++++
    REV:    aag-agacccagagcuagugaaagugucuucugca----uuug-uuuaggguuuagguugugcuucu-uuccuucuu
                                                          *********************	47:::67	44--62	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4669	aucacagauuc-aca-gaaga
                                                    *********************	41:::61	38--57	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4670	aacuagaucacagauuc-aca
                                                        *********************	45:::65	42--60	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4671	agaucacagauuc-aca-gaa
                                                         *********************	46:::66	43--61	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4672	gaucacagauuc-aca-gaag
                                                   *********************	40:::60	37--56	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:852.miRNA:4673	gaacuagaucacagauuc-ac
>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:852
	caggaggugaagaggaugaugauguagguaguccagacgccgggauaggugaaccacucgguguuccgauucacauccgucggcggaucugcucucacguacaucuuugcuuuccuuccuuccucguuucuucuuccuuuugauuacugaagaagaaugaggggaacuagaucacagauucacagaagaggaggaggaggagcuucuuccuuucuucguguuggauuugggauuuguuuacgucuucugugaaagugaucgagacccagagaaaucaaacuauggcgaugccgacgggggc
	.((((((..(((.((((((((.((..((((((((.(((((((((...((....)).)))))))))(((((........))))).))).)))))..))))).)))))...)))..))))))((((((((((.(((...(((((((((((..((((((.......((((.(((((.(((((((((((((((.(((((((((....)))))))))))))).))).))))))).)))))))))...)))))).....)))))))))))...))))))..........(((...))).))))))).

###########################################################################################################################

>Contig8809.829.0	is_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	7.77262666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugauuacuga---agaagaaugaggggaacuagaucacagauuc-aca-gaagaggaggaggag
            +++++++++++--|||++++++-------++++-+++++-+++++++|+++|+++++-+++++++++
            +++++++++++-----++++++---||||++++|+++++-+++++++-+++-+++++|+++++++++
    REV:    agagcuagugaaagugucuucugca----uuug-uuuaggguuuagguugugcuucu-uuccuucuu
                                                *********************	37:::57	34--52	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:853.miRNA:4674	aucacagauuc-aca-gaaga
                                          *********************	31:::51	28--47	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:853.miRNA:4675	aacuagaucacagauuc-aca
                                              *********************	35:::55	32--50	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:853.miRNA:4676	agaucacagauuc-aca-gaa
                                               *********************	36:::56	33--51	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:853.miRNA:4677	gaucacagauuc-aca-gaag
                                         *********************	30:::50	27--46	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:853.miRNA:4678	gaacuagaucacagauuc-ac
>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:853
	cuuuugauuacugaagaagaaugaggggaacuagaucacagauucacagaagaggaggaggaggagcuucuuccuuucuucguguuggauuugggauuuguuuacgucuucugugaaagugaucgagacccagagaaaucaaacuauggcgaugccgacgggg
	.(((((((((((..((((((.......((((.(((((.(((((((((((((((.(((((((((....)))))))))))))).))).))))))).)))))))))...)))))).....)))))))))))(((.((....))......((((...))))..))).

###########################################################################################################################

>Contig8809.834.0	is_MIRNA
	VAL:	1.44	MeanVal:	8.63938866666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuacuga---agaagaaugaggggaacuagaucacagauuc-aca-gaagaggaggaggag
            +++++++--|||++++++-------++++-+++++-+++++++|+++|+++++-+++++++++
            +++++++-----++++++---||||++++|+++++-+++++++-+++-+++++|+++++++++
    REV:    cuagugaaagugucuucugca----uuug-uuuaggguuuagguugugcuucu-uuccuucuu
                                            *********************	33:::53	30--48	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:854.miRNA:4679	aucacagauuc-aca-gaaga
                                      *********************	27:::47	24--43	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:854.miRNA:4680	aacuagaucacagauuc-aca
                                          *********************	31:::51	28--46	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:854.miRNA:4681	agaucacagauuc-aca-gaa
                                           *********************	32:::52	29--47	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:854.miRNA:4682	gaucacagauuc-aca-gaag
                                     *********************	26:::46	23--42	>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:854.miRNA:4683	gaacuagaucacagauuc-ac
>>Contig8809.Lu0910.pre-miRNA:854
	gauuacugaagaagaaugaggggaacuagaucacagauucacagaagaggaggaggaggagcuucuuccuuucuucguguuggauuugggauuuguuuacgucuucugugaaagugaucgagacccagagaaaucaaacuauggcgaugccgacgggg
	(((((((..((((((.......((((.(((((.(((((((((((((((.(((((((((....)))))))))))))).))).))))))).)))))))))...)))))).....)))))))....(((.((....))......((((...))))..))).

###########################################################################################################################

>Contig8929.368.0	is_MIRNA
	VAL:	5.13	MeanVal:	19.783089	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagc-ggca-uuguguucagcuucu-ggau
            ++++-|++++|+++----++++++++|++++
            ++++--++++-+++---|++++++++-++++
    REV:    cuucuuccgucgacuuu-gucgaagagccua
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig8929.Lu0910.pre-miRNA:855.miRNA:4684	aagc-ggca-uuguguucagc
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig8929.Lu0910.pre-miRNA:855.miRNA:4685	agc-ggca-uuguguucagcu
                     *********************	10:::30	9--27	>>Contig8929.Lu0910.pre-miRNA:855.miRNA:4686	a-uuguguucagcuucu-gga
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig8929.Lu0910.pre-miRNA:855.miRNA:4687	gc-ggca-uuguguucagcuu
                      *********************	11:::31	10--28	>>Contig8929.Lu0910.pre-miRNA:855.miRNA:4688	-uuguguucagcuucu-ggau
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig8929.Lu0910.pre-miRNA:855.miRNA:4689	c-ggca-uuguguucagcuuc
>>Contig8929.Lu0910.pre-miRNA:855
	gaagcggcauuguguucagcuucuggauggaccucccuacauuauaauguagaggggaugcugcagaagccaucuguguuucugcaagaauccgagaagcuguuucagcugccuucuucu
	((((.(((((((....((((((((((((...((((.((((((....)))))).))))....(((((((((.......)))))))))...)))).))))))))...))).))))..)))).

###########################################################################################################################

>Contig8940.668.0	is_MIRNA
	VAL:	7.78	MeanVal:	26.1977166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagc---agaauucuuucuuuuacugaag
            +++++|||+++++--++++-++++++++++
            +++++---+++++-|++++|++++++++++
    REV:    cgucgauuucuugu-aaag-aaaugacuuc
                    *********************	9:::29	6--26	>>Contig8940.Lu0910.pre-miRNA:856.miRNA:4690	agaauucuuucuuuuacugaa
                     *********************	10:::30	7--27	>>Contig8940.Lu0910.pre-miRNA:856.miRNA:4691	gaauucuuucuuuuacugaag
                   *********************	8:::28	6--25	>>Contig8940.Lu0910.pre-miRNA:856.miRNA:4692	-agaauucuuucuuuuacuga
>>Contig8940.Lu0910.pre-miRNA:856
	gcagcagaauucuuucuuuuacugaagcucauggggugucuggcaauuacuucaguaaagaaauguucuuuagcugca
	((((((((((..((((.((((((((((((....)).((.....))....)))))))))))))).)))))...))))).

###########################################################################################################################

>Contig8941.965.0	is_MIRNA
	VAL:	2.17	MeanVal:	11.487764	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagcaucacuacagu--cucugggguuu---gc-gcguacccuuucgacac
            +++++++-----++++||+++++-++---|||++|++--++++-++++++++
            +++++++-----++++--+++++-++------++-++--++++|++++++++
    REV:    cuucguauaaacgucaaugaggcgcuuuuucucgucgguuggg-aagcugug
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig8941.Lu0910.pre-miRNA:857.miRNA:4693	agcaucacuacagu--cucug
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig8941.Lu0910.pre-miRNA:857.miRNA:4694	gagcaucacuacagu--cucu
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig8941.Lu0910.pre-miRNA:857.miRNA:4695	gcaucacuacagu--cucugg
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig8941.Lu0910.pre-miRNA:857.miRNA:4696	caucacuacagu--cucuggg
>>Contig8941.Lu0910.pre-miRNA:857
	aauuucuuagcgaguuucuuuuuagguuggagcaucacuacagucucugggguuugcgcguacccuuucgacacaguuaggcgaagaaugaugcuaacuucuggacagccuaauaaauaccgaaaugcuguacaugcacugcgggagauuguucgugucgaaggguuggcugcucuuuuucgcggaguaacugcaaauaugcuucuuggaguugcuggggcaggaguucuagcaaguuaugaucagcugcagagauuugcuaauagaagug
	.((((((((((((((((((.....(((((((((((.....(((((((((.((...((((..((((.((((((((.(((((((..((((..........)))).....))))))).....(((...(((.......)))...)))..........))))))))))))..)).))......)).)))))..)))).....)))))))...((.((((((((((....)))))))))).))......))))..))))))))))))..)))))).

###########################################################################################################################

>Contig9018.647.0	is_MIRNA
	VAL:	1.71	MeanVal:	9.08905649999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaguuuauc-uucuucccaaaacaaaugaaagcucuc-uccuuuugcuuugguaugauguugu
            +++-+++++++|+++---++++--------++++++++-|++++++--+++++-----+++++++
            +++|+++++++-+++--|++++---|||||++++++++--++++++--+++++-----+++++++
    REV:    caa-cggguggcaagua-gguucua-----uuucgggaaaaggaaagagggacguuuauauaacg
                              *********************	19:::39	18--38	>>Contig9018.Lu0910.pre-miRNA:858.miRNA:4697	ccaaaacaaaugaaagcucuc
                                *********************	21:::41	20--39	>>Contig9018.Lu0910.pre-miRNA:858.miRNA:4698	aaaacaaaugaaagcucuc-u
                               *********************	20:::40	19--38	>>Contig9018.Lu0910.pre-miRNA:858.miRNA:4699	caaaacaaaugaaagcucuc-
                                 *********************	22:::42	21--40	>>Contig9018.Lu0910.pre-miRNA:858.miRNA:4700	aaacaaaugaaagcucuc-uc
>>Contig9018.Lu0910.pre-miRNA:858
	ggagaagcaucuggagagggaagagaaagcaggagcuuuggaggcaacugagagucgcaaagcauuagcaguugaagaugcccauauucuuagugccauuuugcucucucucaaucgaguuaguuuaucuucuucccaaaacaaaugaaagcucucuccuuuugcuuugguaugauguuguggugagcaauauauuugcagggagaaaggaaaagggcuuuaucuuggaugaacggugggcaacgaaagccucauccccacccuucucucuccccuuguuggcuccu
	((((.((((...(((((((((((..(((((....))))).(((((...((((((..((((((((((((.(((((........)).))).)))))))...)))))...)))))).....(((.((((((((((...((((........((((((((.((((((..(((((.....(((((((.....))))))).....)))))..))))))..))))))))...))))..))).))))))))))....))))).........)))))))))))...))))..)))).

###########################################################################################################################

>Contig9018.647.1	is_MIRNA
	VAL:	1.16	MeanVal:	6.1288665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaguuuauc-uucuucccaaaacaaaugaaagcucuc-uccuuuugcuuugguaug-auguugu
            +++-+++++++|+++---++++--------++++++++-|++++++--++++-+++--|+++++++
            +++|+++++++-+++--|++++---|||||++++++++--++++++--++++|+++---+++++++
    REV:    caa-cggguggcaagua-gguucua-----uuucgggaaaaggaaagaggga-cguuuauauaacg
                              *********************	19:::39	18--38	>>Contig9018.Lu0910.pre-miRNA:859.miRNA:4701	ccaaaacaaaugaaagcucuc
                                *********************	21:::41	20--39	>>Contig9018.Lu0910.pre-miRNA:859.miRNA:4702	aaaacaaaugaaagcucuc-u
                               *********************	20:::40	19--38	>>Contig9018.Lu0910.pre-miRNA:859.miRNA:4703	caaaacaaaugaaagcucuc-
                                 *********************	22:::42	21--40	>>Contig9018.Lu0910.pre-miRNA:859.miRNA:4704	aaacaaaugaaagcucuc-uc
>>Contig9018.Lu0910.pre-miRNA:859
	ggagaagcaucuggagagggaagagaaagcaggagcuuuggaggcaacugagagucgcaaagcauuagcaguugaagaugcccauauucuuagugccauuuugcucucucucaaucgaguuaguuuaucuucuucccaaaacaaaugaaagcucucuccuuuugcuuugguaugauguuguggugagcaauauauuugcagggagaaaggaaaagggcuuuaucuuggaugaacggugggcaacgaaagccucauccccacccuucucucuccccuuguuggcuccu
	((((.((((...(((((((((((..(((((....))))).(((((...((((((..((((((((((((.(((((........)).))).)))))))...)))))...)))))).....(((.((((((((((...((((........((((((((.((((((..((((.(((..(((((((.....)))))))...)))))))..))))))..))))))))...))))..))).))))))))))....))))).........)))))))))))...))))..)))).

###########################################################################################################################

>Contig905.415.2	is_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	12.7986373333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucagag--agaauaaaauauuuuua-cugguugguuuuucuuuacuuguuaguaaagucauuaguucccuuuag-uug
            ++++++||++++++-++++++----|++++-++++-----------+++++++-+++-++--++--++++++++|+++
            ++++++--++++++-++++++-----++++|++++|||||||||||+++++++-+++-++-|++--++++++++-+++
    REV:    agucucguucuuguguuguaauuuuagacc-accg-----------auaguuaguuccguu-ucuugggggguugagc
                    *********************	9:::29	7--26	>>Contig905.Lu0910.pre-miRNA:860.miRNA:4705	agaauaaaauauuuuua-cug
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig905.Lu0910.pre-miRNA:860.miRNA:4706	ag--agaauaaaauauuuuua
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig905.Lu0910.pre-miRNA:860.miRNA:4707	agag--agaauaaaauauuuu
                   *********************	8:::28	7--25	>>Contig905.Lu0910.pre-miRNA:860.miRNA:4708	-agaauaaaauauuuuua-cu
                     *********************	10:::30	8--27	>>Contig905.Lu0910.pre-miRNA:860.miRNA:4709	gaauaaaauauuuuua-cugg
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig905.Lu0910.pre-miRNA:860.miRNA:4710	gag--agaauaaaauauuuuu
>>Contig905.Lu0910.pre-miRNA:860
	gugcuuuuaguucuucucucuuauauuucuuuugcagcagaggguuagaucagcaaauuccucaauaggauuuguaacauauuauauagucgaauucagagagaauaaaauauuuuuacugguugguuuuucuuuacuuguuaguaaagucauuaguucccuuuaguugauagccuuacgaguugggggguucuuugccuugauugauagccaccagauuuuaauguuguguucuugcucugauuugcugagagagagaaacagaggcaa
	.(((((((.(((..((((((.......(((((((...))))))).....(((((((..((((....)))).........................((((((((((((.((((((....((((.((((...........(((((((.(((.((..((..(((((((((((.........))).))))))))..)).)).))).))))))))))))))).....)))))).))))))..)))))).)))))))))))))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig9125.324.0	is_MIRNA
	VAL:	2.74	MeanVal:	13.5731353333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuugcuucuacuggcuuagaggcuacaaa--ggcaacuugauu
            +++++++++--+++++-++++--++-+++++||+++++-++++++
            +++++++++--+++++-++++--++-+++++--+++++|++++++
    REV:    ucgaaugagauuggucugaucaauguuguuuucucguu-aguuag
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:861.miRNA:4711	cuacuggcuuagaggcuacaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:861.miRNA:4712	uacuggcuuagaggcuacaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:861.miRNA:4713	gcuugcuucuacuggcuuaga
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:861.miRNA:4714	ucuacuggcuuagaggcuaca
>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:861
	gagaguugguuacauaacgaguaaugcuuuggcucuuguuagcaggcuugcuucuacuggcuuagaggcuacaaaggcaacuugauugauugauugauugcucuuuuguuguaacuagucugguuagaguaagcucuccucuucggaggaugucauuaauaaauuugaguca
	.(((((..(((((.......))))))))))(((((..(((....(((((((((..(((((.((((..((.((((((((((.((((((....)))))))))))..))))).))..)))).)))))..))))))))).(((((....)))))...........)))..))))).

###########################################################################################################################

>Contig9125.331.0	is_MIRNA
	VAL:	2.74	MeanVal:	13.5731353333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuugcuucuacuggcuuagaggcuacaaa--ggcaacuugauu
            +++++++++--+++++-++++--++-+++++||+++++-++++++
            +++++++++--+++++-++++--++-+++++--+++++|++++++
    REV:    ucgaaugagauuggucugaucaauguuguuuucucguu-aguuag
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:862.miRNA:4715	cuacuggcuuagaggcuacaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:862.miRNA:4716	uacuggcuuagaggcuacaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:862.miRNA:4717	gcuugcuucuacuggcuuaga
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:862.miRNA:4718	ucuacuggcuuagaggcuaca
>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:862
	gguuacauaacgaguaaugcuuuggcucuuguuagcaggcuugcuucuacuggcuuagaggcuacaaaggcaacuugauugauugauugauugcucuuuuguuguaacuagucugguuagaguaagcucuccucuucggaggaugucauuaauaaauuugagucau
	.(((((.......)))))....((((((..(((....(((((((((..(((((.((((..((.((((((((((.((((((....)))))))))))..))))).))..)))).)))))..))))))))).(((((....)))))...........)))..)))))).

###########################################################################################################################

>Contig9125.347.0	is_MIRNA
	VAL:	2.74	MeanVal:	13.5731353333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuugcuucuacuggcuuagaggcuacaaa--ggcaacuugauu
            +++++++++--+++++-++++--++-+++++||+++++-++++++
            +++++++++--+++++-++++--++-+++++--+++++|++++++
    REV:    ucgaaugagauuggucugaucaauguuguuuucucguu-aguuag
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:863.miRNA:4719	cuacuggcuuagaggcuacaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:863.miRNA:4720	uacuggcuuagaggcuacaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:863.miRNA:4721	gcuugcuucuacuggcuuaga
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:863.miRNA:4722	ucuacuggcuuagaggcuaca
>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:863
	augcuuuggcucuuguuagcaggcuugcuucuacuggcuuagaggcuacaaaggcaacuugauugauugauugauugcucuuuuguuguaacuagucugguuagaguaagcucuccucuucggaggaugucauuaauaaauuugagucauacaa
	.((...((((((..(((....(((((((((..(((((.((((..((.((((((((((.((((((....)))))))))))..))))).))..)))).)))))..))))))))).(((((....)))))...........)))..))))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig9125.347.1	is_MIRNA
	VAL:	2.74	MeanVal:	13.5731353333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuugcuucuacuggcuuagaggcuacaaa--ggcaacuugauu
            +++++++++--+++++-++++--++-+++++||+++++-++++++
            +++++++++--+++++-++++--++-+++++--+++++|++++++
    REV:    ucgaaugagauuggucugaucaauguuguuuucucguu-aguuag
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:864.miRNA:4723	cuacuggcuuagaggcuacaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:864.miRNA:4724	uacuggcuuagaggcuacaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:864.miRNA:4725	gcuugcuucuacuggcuuaga
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:864.miRNA:4726	ucuacuggcuuagaggcuaca
>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:864
	augcuuuggcucuuguuagcaggcuugcuucuacuggcuuagaggcuacaaaggcaacuugauugauugauugauugcucuuuuguuguaacuagucugguuagaguaagcucuccucuucggaggaugucauuaauaaauuugagucauacaa
	......((((((..(((....(((((((((..(((((.((((..((.((((((((((.((((((....)))))))))))..))))).))..)))).)))))..))))))))).(((((....)))))...........)))..)))))).....

###########################################################################################################################

>Contig9125.352.0	is_MIRNA
	VAL:	2.74	MeanVal:	13.5731353333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuugcuucuacuggcuuagaggcuacaaa--ggcaacuugauu
            +++++++++--+++++-++++--++-+++++||+++++-++++++
            +++++++++--+++++-++++--++-+++++--+++++|++++++
    REV:    ucgaaugagauuggucugaucaauguuguuuucucguu-aguuag
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:865.miRNA:4727	cuacuggcuuagaggcuacaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:865.miRNA:4728	uacuggcuuagaggcuacaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:865.miRNA:4729	gcuugcuucuacuggcuuaga
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:865.miRNA:4730	ucuacuggcuuagaggcuaca
>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:865
	uuggcucuuguuagcaggcuugcuucuacuggcuuagaggcuacaaaggcaacuugauugauugauugauugcucuuuuguuguaacuagucugguuagaguaagcucuccucuucggaggaugucauuaauaaauuugagucau
	.((((((..(((....(((((((((..(((((.((((..((.((((((((((.((((((....)))))))))))..))))).))..)))).)))))..))))))))).(((((....)))))...........)))..)))))).

###########################################################################################################################

>Contig9125.358.0	is_MIRNA
	VAL:	2.74	MeanVal:	13.5731353333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuugcuucuacuggcuuagaggcuacaaa--ggcaacuugauu
            +++++++++--+++++-++++--++-+++++||+++++-++++++
            +++++++++--+++++-++++--++-+++++--+++++|++++++
    REV:    ucgaaugagauuggucugaucaauguuguuuucucguu-aguuag
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:866.miRNA:4731	cuacuggcuuagaggcuacaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:866.miRNA:4732	uacuggcuuagaggcuacaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:866.miRNA:4733	gcuugcuucuacuggcuuaga
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:866.miRNA:4734	ucuacuggcuuagaggcuaca
>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:866
	cuuguuagcaggcuugcuucuacuggcuuagaggcuacaaaggcaacuugauugauugauugauugcucuuuuguuguaacuagucugguuagaguaagcucuccucuucggaggaugucauuaauaaa
	.(((((((..(((((((((..(((((.((((..((.((((((((((.((((((....)))))))))))..))))).))..)))).)))))..))))))))).(((((....))))).....))))))).

###########################################################################################################################

>Contig9125.367.0	is_MIRNA
	VAL:	2.74	MeanVal:	13.5731353333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuugcuucuacuggcuuagaggcuacaaa--ggcaacuugauu
            +++++++++--+++++-++++--++-+++++||+++++-++++++
            +++++++++--+++++-++++--++-+++++--+++++|++++++
    REV:    ucgaaugagauuggucugaucaauguuguuuucucguu-aguuag
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:867.miRNA:4735	cuacuggcuuagaggcuacaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:867.miRNA:4736	uacuggcuuagaggcuacaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:867.miRNA:4737	gcuugcuucuacuggcuuaga
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:867.miRNA:4738	ucuacuggcuuagaggcuaca
>>Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:867
	aggcuugcuucuacuggcuuagaggcuacaaaggcaacuugauugauugauugauugcucuuuuguuguaacuagucugguuagaguaagcucuccucuucggaggau
	.(((((((((..(((((.((((..((.((((((((((.((((((....)))))))))))..))))).))..)))).)))))..))))))))).(((((....))))).

###########################################################################################################################

>Contig9174.459.0	is_MIRNA
	VAL:	2.32	MeanVal:	25.049065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguuaaccuucuguuguuguaguauucauaaucuagguaaugugcacuaggugucu-aguguu-----acauga--gaucaaaag
            ++--++++-----+++--++++---++++++-------+++++++++---++++++|++++++|||||++++++||+++++--++
            ++--++++-----+++||++++--|++++++-||||||+++++++++---++++++-++++++-----++++++--+++++-|++
    REV:    ucucuugguuguaaac--cauccu-aguauuu------uuacauguguugcacagauucguaauuaauuguauuauuuagua-uc
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig9174.Lu0910.pre-miRNA:868.miRNA:4739	cuguuguuguaguauucauaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig9174.Lu0910.pre-miRNA:868.miRNA:4740	uguuguuguaguauucauaau
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig9174.Lu0910.pre-miRNA:868.miRNA:4741	guuaaccuucuguuguuguag
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig9174.Lu0910.pre-miRNA:868.miRNA:4742	ucuguuguuguaguauucaua
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig9174.Lu0910.pre-miRNA:868.miRNA:4743	uuaaccuucuguuguuguagu
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig9174.Lu0910.pre-miRNA:868.miRNA:4744	uucuguuguuguaguauucau
>>Contig9174.Lu0910.pre-miRNA:868
	guuauguuaguuaaccuucuguuguuguaguauucauaaucuagguaaugugcacuaggugucuaguguuacaugagaucaaaaggauaauuaggacuaugauuuauuauguuaauuaaugcuuagacacguuguguacauuuuuaugauccuaccaaauguugguucucuugcaguguagauuuaaugucauacauaugcuuaaaaugcacaagacauaaa
	.(((((((((..((((.....(((..((((...((((((.......(((((((((...(((((((((((((((((((((((..((...........)).)))))..)))))).....)))))).))))))...))))))))).))))))..))))))).....))))..)).(((((((((((.....))).))))).))).............))))))).

###########################################################################################################################

>Contig9174.459.1	is_MIRNA
	VAL:	2.38	MeanVal:	25.716608	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguuaaccuucuguuguuguaguauucauaaucuagguaaugugcacuaggugucu-aguguu-----acauga--gaucaaaag
            ++--++++-----+++--++++---++++++-------+++++++++---++++++|++--++|||||++++++||+++++--++
            ++--++++-----+++||++++--|++++++-||||||+++++++++---++++++-++--++-----++++++--+++++-|++
    REV:    ucucuugguuguaaac--cauccu-aguauuu------uuacauguguugcacagauucguaauuaauuguauuauuuagua-uc
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig9174.Lu0910.pre-miRNA:869.miRNA:4745	cuguuguuguaguauucauaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig9174.Lu0910.pre-miRNA:869.miRNA:4746	uguuguuguaguauucauaau
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig9174.Lu0910.pre-miRNA:869.miRNA:4747	guuaaccuucuguuguuguag
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig9174.Lu0910.pre-miRNA:869.miRNA:4748	ucuguuguuguaguauucaua
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig9174.Lu0910.pre-miRNA:869.miRNA:4749	uuaaccuucuguuguuguagu
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig9174.Lu0910.pre-miRNA:869.miRNA:4750	uucuguuguuguaguauucau
>>Contig9174.Lu0910.pre-miRNA:869
	guuauguuaguuaaccuucuguuguuguaguauucauaaucuagguaaugugcacuaggugucuaguguuacaugagaucaaaaggauaauuaggacuaugauuuauuauguuaauuaaugcuuagacacguuguguacauuuuuaugauccuaccaaauguugguucucuugcaguguagauuuaaugucauacauaugcuuaaaaugcacaagacauaaa
	.(((((((((..((((.....(((..((((...((((((.......(((((((((...((((((((..(((((((((((((..((...........)).)))))..)))))).....))..)).))))))...))))))))).))))))..))))))).....))))..)).(((((((((((.....))).))))).))).............))))))).

###########################################################################################################################

>Contig9184.396.0	is_MIRNA
	VAL:	8.73	MeanVal:	65.0963333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguaugaaauggaaaac--ucagccagguagugaccaa-uc
            +++++++---+++++++||++++++++++---++-+++|++
            +++++++--|+++++++--++++++++++---++-+++-++
    REV:    acauguuac-ccuuuuguaaguugguucaacucuaguucgg
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig9184.Lu0910.pre-miRNA:870.miRNA:4751	guaugaaauggaaaac--uca
                          *********************	15:::35	15--33	>>Contig9184.Lu0910.pre-miRNA:870.miRNA:4752	aac--ucagccagguagugac
                             *********************	18:::38	18--36	>>Contig9184.Lu0910.pre-miRNA:870.miRNA:4753	--ucagccagguagugaccaa
                    *********************	9:::29	9--27	>>Contig9184.Lu0910.pre-miRNA:870.miRNA:4754	auggaaaac--ucagccaggu
                  *********************	7:::27	7--25	>>Contig9184.Lu0910.pre-miRNA:870.miRNA:4755	aaauggaaaac--ucagccag
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig9184.Lu0910.pre-miRNA:870.miRNA:4756	uaugaaauggaaaac--ucag
>>Contig9184.Lu0910.pre-miRNA:870
	uuguaugaaauggaaaacucagccagguagugaccaaucaucucaggcuugaucucaacuugguugaauguuuucccauuguacac
	.(((((((...(((((((((((((((((...((.(((((......)).))).))...))))))))))..)))))))..))))))).

###########################################################################################################################

>Contig9184.407.0	is_MIRNA
	VAL:	13.24	MeanVal:	85.1134879999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaac--ucagccagguagugaccaa-uc
            +++++++||++++++++++---++-+++|++
            +++++++--++++++++++---++-+++-++
    REV:    ccuuuuguaaguugguucaacucuaguucgg
                   *********************	8:::28	8--26	>>Contig9184.Lu0910.pre-miRNA:871.miRNA:4757	--ucagccagguagugaccaa
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig9184.Lu0910.pre-miRNA:871.miRNA:4758	aac--ucagccagguagugac
                     *********************	10:::30	8--27	>>Contig9184.Lu0910.pre-miRNA:871.miRNA:4759	ucagccagguagugaccaa-u
                 *********************	6:::26	6--24	>>Contig9184.Lu0910.pre-miRNA:871.miRNA:4760	ac--ucagccagguagugacc
                  *********************	7:::27	7--25	>>Contig9184.Lu0910.pre-miRNA:871.miRNA:4761	c--ucagccagguagugacca
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig9184.Lu0910.pre-miRNA:871.miRNA:4762	gaaaac--ucagccagguagu
>>Contig9184.Lu0910.pre-miRNA:871
	ggaaaacucagccagguagugaccaaucaucucaggcuugaucucaacuugguugaauguuuuccc
	(((((((((((((((((...((.(((((......)).))).))...))))))))))..))))))).

###########################################################################################################################

>Contig9235.326.0	is_MIRNA
	VAL:	5.55	MeanVal:	86.2208733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuccacacaagcuuuucguugcuucuuccacuag--ucuuugccauuuuccccagcgcuuuguu
            ++++++-----+++++++--++++++++++-++++-||++++++++-+++------++--++++++
            ++++++--|||+++++++--++++++++++-++++---++++++++-+++------++-|++++++
    REV:    aggaggga---ucgaaaaaaaacgaggaagaugaugaaggaaacggaaaacacacacga-aaacaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:872.miRNA:4763	uuuucguugcuucuuccacua
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:872.miRNA:4764	agcuuuucguugcuucuucca
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:872.miRNA:4765	cuuuucguugcuucuuccacu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:872.miRNA:4766	gcuuuucguugcuucuuccac
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:872.miRNA:4767	uuucguugcuucuuccacuag
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:872.miRNA:4768	aagcuuuucguugcuucuucc
>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:872
	cuagagagaaagaauagaaccaaaugaacuggcuuucuccacacaagcuuuucguugcuucuuccacuagucuuugccauuuuccccagcgcuuuguuuacaaacaaaagcacacacaaaaggcaaaggaaguaguagaaggagcaaaaaaaagcuagggaggauaaaucuaa
	.((((..............(((.......)))..((((((.....(((((((..((((((((((.((((.((((((((.(((......((..((((((....)))))).))......))).))))))))...)))).))))))))))..)))))))..))))))....)))).

###########################################################################################################################

>Contig9235.339.0	is_MIRNA
	VAL:	5.55	MeanVal:	86.2208733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuccacacaagcuuuucguugcuucuuccacuag--ucuuugccauuuuccccagcgcuuuguu
            ++++++-----+++++++--++++++++++-++++-||++++++++-+++------++--++++++
            ++++++--|||+++++++--++++++++++-++++---++++++++-+++------++-|++++++
    REV:    aggaggga---ucgaaaaaaaacgaggaagaugaugaaggaaacggaaaacacacacga-aaacaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:873.miRNA:4769	uuuucguugcuucuuccacua
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:873.miRNA:4770	agcuuuucguugcuucuucca
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:873.miRNA:4771	cuuuucguugcuucuuccacu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:873.miRNA:4772	gcuuuucguugcuucuuccac
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:873.miRNA:4773	uuucguugcuucuuccacuag
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:873.miRNA:4774	aagcuuuucguugcuucuucc
>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:873
	auagaaccaaaugaacuggcuuucuccacacaagcuuuucguugcuucuuccacuagucuuugccauuuuccccagcgcuuuguuuacaaacaaaagcacacacaaaaggcaaaggaaguaguagaaggagcaaaaaaaagcuagggaggauaaaucuaa
	.((((.(((.......)))..((((((.....(((((((..((((((((((.((((.((((((((.(((......((..((((((....)))))).))......))).))))))))...)))).))))))))))..)))))))..))))))....)))).

###########################################################################################################################

>Contig9235.344.0	is_MIRNA
	VAL:	5.55	MeanVal:	86.2208733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuccacacaagcuuuucguugcuucuuccacuag--ucuuugccauuuuccccagcgcuuuguu
            ++++++-----+++++++--++++++++++-++++-||++++++++-+++------++--++++++
            ++++++--|||+++++++--++++++++++-++++---++++++++-+++------++-|++++++
    REV:    aggaggga---ucgaaaaaaaacgaggaagaugaugaaggaaacggaaaacacacacga-aaacaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:874.miRNA:4775	uuuucguugcuucuuccacua
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:874.miRNA:4776	agcuuuucguugcuucuucca
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:874.miRNA:4777	cuuuucguugcuucuuccacu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:874.miRNA:4778	gcuuuucguugcuucuuccac
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:874.miRNA:4779	uuucguugcuucuuccacuag
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:874.miRNA:4780	aagcuuuucguugcuucuucc
>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:874
	accaaaugaacuggcuuucuccacacaagcuuuucguugcuucuuccacuagucuuugccauuuuccccagcgcuuuguuuacaaacaaaagcacacacaaaaggcaaaggaaguaguagaaggagcaaaaaaaagcuagggaggau
	.(((.......)))..((((((.....(((((((..((((((((((.((((.((((((((.(((......((..((((((....)))))).))......))).))))))))...)))).))))))))))..)))))))..)))))).

###########################################################################################################################

>Contig9235.359.0	is_MIRNA
	VAL:	5.55	MeanVal:	86.2208733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuccacacaagcuuuucguugcuucuuccacuag--ucuuugccauuuuccccagcgcuuuguu
            ++++++-----+++++++--++++++++++-++++-||++++++++-+++------++--++++++
            ++++++--|||+++++++--++++++++++-++++---++++++++-+++------++-|++++++
    REV:    aggaggga---ucgaaaaaaaacgaggaagaugaugaaggaaacggaaaacacacacga-aaacaa
                          *********************	15:::35	15--35	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:875.miRNA:4781	uuuucguugcuucuuccacua
                       *********************	12:::32	12--32	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:875.miRNA:4782	agcuuuucguugcuucuucca
                         *********************	14:::34	14--34	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:875.miRNA:4783	cuuuucguugcuucuuccacu
                        *********************	13:::33	13--33	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:875.miRNA:4784	gcuuuucguugcuucuuccac
                           *********************	16:::36	16--36	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:875.miRNA:4785	uuucguugcuucuuccacuag
                      *********************	11:::31	11--31	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:875.miRNA:4786	aagcuuuucguugcuucuucc
>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:875
	uuucuccacacaagcuuuucguugcuucuuccacuagucuuugccauuuuccccagcgcuuuguuuacaaacaaaagcacacacaaaaggcaaaggaaguaguagaaggagcaaaaaaaagcuagggaggau
	.((((((.....(((((((..((((((((((.((((.((((((((.(((......((..((((((....)))))).))......))).))))))))...)))).))))))))))..)))))))..)))))).

###########################################################################################################################

>Contig9235.370.0	is_MIRNA
	VAL:	35.62	MeanVal:	373.560870666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcuuuucguugcuucuuccacuag--ucuuugccauuuuccccagcgcuuuguu
            +++++++--++++++++++-++++-||++++++++-+++------++--++++++
            +++++++--++++++++++-++++---++++++++-+++------++-|++++++
    REV:    ucgaaaaaaaacgaggaagaugaugaaggaaacggaaaacacacacga-aaacaa
               *********************	4:::24	4--24	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:876.miRNA:4787	uuuucguugcuucuuccacua
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:876.miRNA:4788	cuuuucguugcuucuuccacu
             *********************	2:::22	2--22	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:876.miRNA:4789	gcuuuucguugcuucuuccac
                *********************	5:::25	5--25	>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:876.miRNA:4790	uuucguugcuucuuccacuag
>>Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:876
	aagcuuuucguugcuucuuccacuagucuuugccauuuuccccagcgcuuuguuuacaaacaaaagcacacacaaaaggcaaaggaaguaguagaaggagcaaaaaaaagcuagggaggauaaaucuaaca
	.(((((((..((((((((((.((((.((((((((.(((......((..((((((....)))))).))......))).))))))))...)))).))))))))))..)))))))..(((.......)))....

###########################################################################################################################

>Contig9367.480.0	is_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	5.051977	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugua-guucuuccaguaguagaacugcugccu--gugugccaauuccuuguugccaggg
            ++++-|++++++++-----++++++++++-++-||+++++----++++----+++---++
            ++++--++++++++|||||++++++++++|++---+++++---|++++----+++---++
    REV:    gacgaauaagaagg-----aucuugacga-gguuuuacauuug-aaggcguugcguuacc
                                *********************	21:::41	20--38	>>Contig9367.Lu0910.pre-miRNA:877.miRNA:4791	agaacugcugccu--gugugc
                               *********************	20:::40	19--37	>>Contig9367.Lu0910.pre-miRNA:877.miRNA:4792	uagaacugcugccu--gugug
                                 *********************	22:::42	21--39	>>Contig9367.Lu0910.pre-miRNA:877.miRNA:4793	gaacugcugccu--gugugcc
                                  *********************	23:::43	22--40	>>Contig9367.Lu0910.pre-miRNA:877.miRNA:4794	aacugcugccu--gugugcca
                              *********************	19:::39	18--36	>>Contig9367.Lu0910.pre-miRNA:877.miRNA:4795	guagaacugcugccu--gugu
                                                *********************	37:::57	34--54	>>Contig9367.Lu0910.pre-miRNA:877.miRNA:4796	ugugccaauuccuuguugcca
>>Contig9367.Lu0910.pre-miRNA:877
	ggcagaagcaggaguugcugcugcugccgugggcucgggaaauugccuuggcagaaugugcuucagccgauuguuccuguaguucuuccaguaguagaacugcugccugugugccaauuccuuguugccagggugagccauugcguugcggaaguuuacauuuuggagcaguucuaggaagaauaagcagugaggauacauuaugaacuugauguacucugguugcugccaauacuggagguauuucaaguagccg
	(((((.(((((......))))).)))))...((((...((((.((((((..(((..((.((..(((((........((((.((((((((.....((((((((((.((.(((((....((((....(((...((....))...)))....))))...)))))...))))))))))))))))))))..))))..((..(((((((......)))))))..)))))))..))))...)))))))))))))....)))).

###########################################################################################################################

>Contig9367.563.0	is_MIRNA
	VAL:	2.52	MeanVal:	8.04926633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagaacugcugccu--gugugccaauuccuuguugccaggg
            ++++++++++-++-||+++++----++++----+++---++
            ++++++++++|++---+++++---|++++----+++---++
    REV:    aucuugacga-gguuuuacauuug-aaggcguugcguuacc
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig9367.Lu0910.pre-miRNA:878.miRNA:4797	agaacugcugccu--gugugc
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig9367.Lu0910.pre-miRNA:878.miRNA:4798	gaacugcugccu--gugugcc
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig9367.Lu0910.pre-miRNA:878.miRNA:4799	aacugcugccu--gugugcca
                             *********************	18:::38	16--36	>>Contig9367.Lu0910.pre-miRNA:878.miRNA:4800	ugugccaauuccuuguugcca
>>Contig9367.Lu0910.pre-miRNA:878
	ucuuccaguaguagaacugcugccugugugccaauuccuuguugccagggugagccauugcguugcggaaguuuacauuuuggagcaguucuaggaagaauaagcagugaggauacauuaugaacuugauguacucugguugcugccaauacuggaggu
	.(((((((((.((((((((((.((.(((((....((((....(((...((....))...)))....))))...)))))...)))))))))))).........(((((..((..(((((((......)))))))..))..))))).....))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig9367.563.1	is_MIRNA
	VAL:	2.52	MeanVal:	8.04926633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagaacugcugccu--gugugccaauuccuuguugccaggg
            ++++++++++-++-||+++++----++++----+++---++
            ++++++++++|++---+++++---|++++----+++---++
    REV:    aucuugacga-gguuuuacauuug-aaggcguugcguuacc
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig9367.Lu0910.pre-miRNA:879.miRNA:4801	agaacugcugccu--gugugc
              *********************	3:::23	3--21	>>Contig9367.Lu0910.pre-miRNA:879.miRNA:4802	gaacugcugccu--gugugcc
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig9367.Lu0910.pre-miRNA:879.miRNA:4803	aacugcugccu--gugugcca
                             *********************	18:::38	16--36	>>Contig9367.Lu0910.pre-miRNA:879.miRNA:4804	ugugccaauuccuuguugcca
>>Contig9367.Lu0910.pre-miRNA:879
	ucuuccaguaguagaacugcugccugugugccaauuccuuguugccagggugagccauugcguugcggaaguuuacauuuuggagcaguucuaggaagaauaagcagugaggauacauuaugaacuugauguacucugguugcugccaauacuggaggu
	.(((((((((.((((((((((.((.(((((....((((....(((...((....))...)))....))))...)))))...))))))))))))((.......(((((..((..(((((((......)))))))..))..))))).))..))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig944.243.0	is_MIRNA
	VAL:	1.99	MeanVal:	11.3884053333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaguuaagaguuguuuuu-gacag-acuuccucgaccucucucguguaguguuuu--ggauacgcaacucugc
            +++++++++-+++-++++-|+++++|++---+++--++++++++++---+++----||++++++++++++--++
            +++++++++-+++-++++--+++++-++---+++--++++++++++--|+++------++++++++++++--++
    REV:    uuuuaauuuguaggaagguuuugucuugucagagggggagggagcaug-cauuuguuuuuuguguguuggucug
                              *********************	19:::39	19--37	>>Contig944.Lu0910.pre-miRNA:880.miRNA:4805	u-gacag-acuuccucgaccu
                                 *********************	22:::42	21--40	>>Contig944.Lu0910.pre-miRNA:880.miRNA:4806	acag-acuuccucgaccucuc
                          *********************	15:::35	15--33	>>Contig944.Lu0910.pre-miRNA:880.miRNA:4807	uuuuu-gacag-acuuccucg
                         *********************	14:::34	14--32	>>Contig944.Lu0910.pre-miRNA:880.miRNA:4808	guuuuu-gacag-acuuccuc
                                   *********************	24:::44	23--42	>>Contig944.Lu0910.pre-miRNA:880.miRNA:4809	ag-acuuccucgaccucucuc
                                  *********************	23:::43	22--41	>>Contig944.Lu0910.pre-miRNA:880.miRNA:4810	cag-acuuccucgaccucucu
>>Contig944.Lu0910.pre-miRNA:880
	acuuccuagcugggaugcgccagcaaucacuuuuugaucucugauggaaguuaagaguuguuuuugacagacuuccucgaccucucucguguaguguuuuggauacgcaacucugcucuaugucugguuguguguuuuuuguuuacguacgagggagggggagacuguucuguuuuggaaggauguuuaauuuuguguugguuguuagcagcugguggaagaaggaacagagaagggguuuagucuuuguaaucucug
	.(((((((((((.((((.(((((((.(((.....))).........(((((((((.(((.((((.(((((((...(((..((((((((((...(((....((((((((((((..((.....))..))))))))))))......)))..))))))))))..)))...)).)))))..)))).))).))))))))).)))))))))))..))))))..)))))......((((((.((((......))))....))))))

###########################################################################################################################

>Contig944.279.0	is_MIRNA
	VAL:	1.99	MeanVal:	11.3884053333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaguuaagaguuguuuuu-gacag-acuuccucgaccucucucguguaguguuuu--ggauacgcaacucugc
            +++++++++-+++-++++-|+++++|++---+++--++++++++++---+++----||++++++++++++--++
            +++++++++-+++-++++--+++++-++---+++--++++++++++--|+++------++++++++++++--++
    REV:    uuuuaauuuguaggaagguuuugucuugucagagggggagggagcaug-cauuuguuuuuuguguguuggucug
                              *********************	19:::39	19--37	>>Contig944.Lu0910.pre-miRNA:881.miRNA:4811	u-gacag-acuuccucgaccu
                                 *********************	22:::42	21--40	>>Contig944.Lu0910.pre-miRNA:881.miRNA:4812	acag-acuuccucgaccucuc
                          *********************	15:::35	15--33	>>Contig944.Lu0910.pre-miRNA:881.miRNA:4813	uuuuu-gacag-acuuccucg
                         *********************	14:::34	14--32	>>Contig944.Lu0910.pre-miRNA:881.miRNA:4814	guuuuu-gacag-acuuccuc
                                   *********************	24:::44	23--42	>>Contig944.Lu0910.pre-miRNA:881.miRNA:4815	ag-acuuccucgaccucucuc
                                  *********************	23:::43	22--41	>>Contig944.Lu0910.pre-miRNA:881.miRNA:4816	cag-acuuccucgaccucucu
>>Contig944.Lu0910.pre-miRNA:881
	aucucugauggaaguuaagaguuguuuuugacagacuuccucgaccucucucguguaguguuuuggauacgcaacucugcucuaugucugguuguguguuuuuuguuuacguacgagggagggggagacuguucuguuuuggaaggauguuuaauuuuguguugguuguuagcagcugguggaagaaggaacagagaagggguuuagucuuuguaaucucug
	.((((((...(((((((((.(((.((((.(((((((...(((..((((((((((...(((....((((((((((((..((.....))..))))))))))))......)))..))))))))))..)))...)).)))))..)))).))).))))))))).((..(((((....)))))..))..........))))))(((((((..........))))))).

###########################################################################################################################

>Contig950.263.0	is_MIRNA
	VAL:	1.60	MeanVal:	12.4920286666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaucc-ugugaccgggauagauuucaag-cggagagaggcauaccugg--caccagaagaauuccagacaauauuugggauggagaaagaagc
            ++++++++|+++----++++-+++---++++|+++-+++++-++++-++++||+++++----++--+++++------++++++--++++---++++
            ++++++++-+++||||++++-+++--|++++-+++|+++++-++++-++++--+++++----++--+++++--||||++++++--++++---++++
    REV:    cuuuuggguaua----ccuuuucuuc-guucgguc-cuuucgguauugaucaaguggugacguuuuggucuuu----gaccuuuuuucuauauucg
                                                                 *********************	54:::74	50--70	>>Contig950.Lu0910.pre-miRNA:882.miRNA:4817	caccagaagaauuccagacaa
                                                                *********************	53:::73	50--69	>>Contig950.Lu0910.pre-miRNA:882.miRNA:4818	-caccagaagaauuccagaca
                                                                  *********************	55:::75	51--71	>>Contig950.Lu0910.pre-miRNA:882.miRNA:4819	accagaagaauuccagacaau
                               *********************	20:::40	19--38	>>Contig950.Lu0910.pre-miRNA:882.miRNA:4820	auagauuucaag-cggagaga
                                                                          *********************	63:::83	59--79	>>Contig950.Lu0910.pre-miRNA:882.miRNA:4821	aauuccagacaauauuuggga
                                                                           *********************	64:::84	60--80	>>Contig950.Lu0910.pre-miRNA:882.miRNA:4822	auuccagacaauauuugggau
>>Contig950.Lu0910.pre-miRNA:882
	cgaagcagaagggucagaagaagcugcugcagaaccaaaggaagcugaagacacuggaucugcagguggcgauucugaaccaaaaucagaguucgagcuugcugacagcgacaucggucagguuauauacaguuaugaucagcugaaggcucgcucugagaauccugugaccgggauagauuucaagcggagagaggcauaccuggcaccagaagaauuccagacaauauuugggauggagaaagaagcauucuacaagcugcccaaguggaagcaggacauccagaagaagaaaguugauuuguuuuaaccaaacaacuucuuuugcagcuuggaacuccuaaaaacuucauuggggcuuauaucuuuuuuccaguuucugguuuugcaguggugaacuaguuauggcuuuccuggcuugcuucuuuuccauauggguuuucauugauuucucucuuuuucugucuca
	.((..(((((.((((((((...(((((((((((.(((.((....))........))).))))))).))))..)))))).)).(((((((.....((((..(((..(((((((....))).(((((((......))))))).))))..)))..)))).(((((((((((....((((.(((...(((((((.(((((.((((.(((((((((....((..(((((......((((((..((((...((((......((((((((.....((((.........))))..(((((.((((((.((((.......))))))))))))))))))))))).....(((((........)))))))))...))))..))))))..)))))..))....)))))..)))).)))).)))))))).))))..))).))))))).)))))))).)))))))........)))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig950.263.1	is_MIRNA
	VAL:	1.77	MeanVal:	13.8261136666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaauccugugaccgggauagauuucaag-cggagagaggcauaccugg--caccagaagaauuccagacaauauuugggauggagaaagaagc
            ++++++++-------++++-+++---++++|+++-+++++-++++-++++||+++++----++--+++++------++++++--++++---++++
            ++++++++----|||++++-+++--|++++-+++|+++++-++++-++++--+++++----++--+++++--||||++++++--++++---++++
    REV:    cuuuuggguaua---ccuuuucuuc-guucgguc-cuuucgguauugaucaaguggugacguuuuggucuuu----gaccuuuuuucuauauucg
                                                                *********************	53:::73	50--70	>>Contig950.Lu0910.pre-miRNA:883.miRNA:4823	caccagaagaauuccagacaa
                                                               *********************	52:::72	50--69	>>Contig950.Lu0910.pre-miRNA:883.miRNA:4824	-caccagaagaauuccagaca
                                                                 *********************	54:::74	51--71	>>Contig950.Lu0910.pre-miRNA:883.miRNA:4825	accagaagaauuccagacaau
                              *********************	19:::39	19--38	>>Contig950.Lu0910.pre-miRNA:883.miRNA:4826	auagauuucaag-cggagaga
                                                                         *********************	62:::82	59--79	>>Contig950.Lu0910.pre-miRNA:883.miRNA:4827	aauuccagacaauauuuggga
                                                                          *********************	63:::83	60--80	>>Contig950.Lu0910.pre-miRNA:883.miRNA:4828	auuccagacaauauuugggau
>>Contig950.Lu0910.pre-miRNA:883
	cgaagcagaagggucagaagaagcugcugcagaaccaaaggaagcugaagacacuggaucugcagguggcgauucugaaccaaaaucagaguucgagcuugcugacagcgacaucggucagguuauauacaguuaugaucagcugaaggcucgcucugagaauccugugaccgggauagauuucaagcggagagaggcauaccuggcaccagaagaauuccagacaauauuugggauggagaaagaagcauucuacaagcugcccaaguggaagcaggacauccagaagaagaaaguugauuuguuuuaaccaaacaacuucuuuugcagcuuggaacuccuaaaaacuucauuggggcuuauaucuuuuuuccaguuucugguuuugcaguggugaacuaguuauggcuuuccuggcuugcuucuuuuccauauggguuuucauugauuucucucuuuuucugucuca
	.((..(((((.((((((((...(((((((((((.(((.((....))........))).))))))).))))..)))))).)).(((((((.....((((..(((..(((((((....))).(((((((......))))))).))))..)))..)))).((((((((.......((((.(((...(((((((.(((((.((((.(((((((((....((..(((((......((((((..((((...((((......((((((((.....((((.........))))..(((((.((((((.((((.......))))))))))))))))))))))).....(((((........)))))))))...))))..))))))..)))))..))....)))))..)))).)))).)))))))).))))..))).))))....)))))))).)))))))........)))))..)).

###########################################################################################################################

>Contig9541.357.0	is_MIRNA
	VAL:	3.20	MeanVal:	5.36603666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguacugaag--gagagu-gauggucuugc
            +++++++++-||++++++|++++++-++++
            +++++++++---++++++-++++++-++++
    REV:    ucgugacuuaauuucucauuuaccgcaacg
               *********************	4:::24	4--21	>>Contig9541.Lu0910.pre-miRNA:884.miRNA:4829	acugaag--gagagu-gaugg
              *********************	3:::23	3--20	>>Contig9541.Lu0910.pre-miRNA:884.miRNA:4830	uacugaag--gagagu-gaug
             *********************	2:::22	2--19	>>Contig9541.Lu0910.pre-miRNA:884.miRNA:4831	guacugaag--gagagu-gau
>>Contig9541.Lu0910.pre-miRNA:884
	ugguacugaaggagagugauggucuugcuacaccauuuuuacuauguuggugaauccucagacucaguacuccuccugcuauaccacugaucugcaacgccauuuacucuuuaauucagugcug
	.(((((((((.((((((((((((.((((..(((((............))))).......(((.(((((.................)))))))))))).)))))).))))))...))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig96.813.0	is_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	8.380768	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccaggaucaauc-caugagagcuauggca-aguauucuuacauuggu
            ++++++++++++--|++-+++-+++-++-++|++++-------++++++
            ++++++++++++---++-+++|+++-++-++-++++-||||||++++++
    REV:    cagguccugguucuuguucuc-cgaaaugguuucguc------uaaccg
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:885.miRNA:4832	aggaucaauc-caugagagcu
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:885.miRNA:4833	uccaggaucaauc-caugaga
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:885.miRNA:4834	gaucaauc-caugagagcuau
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:885.miRNA:4835	caggaucaauc-caugagagc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:885.miRNA:4836	ccaggaucaauc-caugagag
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:885.miRNA:4837	ggaucaauc-caugagagcua
>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:885
	guggugguuggaagagaaggguuugaagaacuguauaucuacaguccaggaucaauccaugagagcuauggcaaguauucuuacauugguguuggccaaucugcuuugguaaagccucuuguucuugguccuggacaacaauggaguggcaagcagcaucuucauaacccuaaucugugacaccaa
	.(((((......(((..((((((((((((.((((.........((((((((((((..((.(((.(((.((.((((((.......((((((....)))))).)))).)).)).)))))).))...))))))))))))..((......))....))))..)))))).))))))..)))....))))).

###########################################################################################################################

>Contig96.819.0	is_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	8.380768	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccaggaucaauc-caugagagcuauggca-aguauucuuacauuggu
            ++++++++++++--|++-+++-+++-++-++|++++-------++++++
            ++++++++++++---++-+++|+++-++-++-++++-||||||++++++
    REV:    cagguccugguucuuguucuc-cgaaaugguuucguc------uaaccg
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:886.miRNA:4838	aggaucaauc-caugagagcu
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:886.miRNA:4839	uccaggaucaauc-caugaga
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:886.miRNA:4840	gaucaauc-caugagagcuau
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:886.miRNA:4841	caggaucaauc-caugagagc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:886.miRNA:4842	ccaggaucaauc-caugagag
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:886.miRNA:4843	ggaucaauc-caugagagcua
>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:886
	guuggaagagaaggguuugaagaacuguauaucuacaguccaggaucaauccaugagagcuauggcaaguauucuuacauugguguuggccaaucugcuuugguaaagccucuuguucuugguccuggacaacaauggaguggcaagcagcaucuucauaacccuaaucugugacaccaaca
	(((((.(((..((((((((((((.((((.........((((((((((((..((.(((.(((.((.((((((.......((((((....)))))).)))).)).)).)))))).))...))))))))))))..((......))....))))..)))))).))))))..)))......))))).

###########################################################################################################################

>Contig96.824.0	is_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	8.380768	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccaggaucaauc-caugagagcuauggca-aguauucuuacauuggu
            ++++++++++++--|++-+++-+++-++-++|++++-------++++++
            ++++++++++++---++-+++|+++-++-++-++++-||||||++++++
    REV:    cagguccugguucuuguucuc-cgaaaugguuucguc------uaaccg
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:887.miRNA:4844	aggaucaauc-caugagagcu
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:887.miRNA:4845	uccaggaucaauc-caugaga
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:887.miRNA:4846	gaucaauc-caugagagcuau
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:887.miRNA:4847	caggaucaauc-caugagagc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:887.miRNA:4848	ccaggaucaauc-caugagag
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:887.miRNA:4849	ggaucaauc-caugagagcua
>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:887
	aagagaaggguuugaagaacuguauaucuacaguccaggaucaauccaugagagcuauggcaaguauucuuacauugguguuggccaaucugcuuugguaaagccucuuguucuugguccuggacaacaauggaguggcaagcagcaucuucauaacccuaaucug
	.(((..((((((((((((.((((.........((((((((((((..((.(((.(((.((.((((((.......((((((....)))))).)))).)).)).)))))).))...))))))))))))..((......))....))))..)))))).))))))..))).

###########################################################################################################################

>Contig96.829.0	is_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	8.380768	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccaggaucaauc-caugagagcuauggca-aguauucuuacauuggu
            ++++++++++++--|++-+++-+++-++-++|++++-------++++++
            ++++++++++++---++-+++|+++-++-++-++++-||||||++++++
    REV:    cagguccugguucuuguucuc-cgaaaugguuucguc------uaaccg
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:888.miRNA:4850	aggaucaauc-caugagagcu
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:888.miRNA:4851	uccaggaucaauc-caugaga
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:888.miRNA:4852	gaucaauc-caugagagcuau
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:888.miRNA:4853	caggaucaauc-caugagagc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:888.miRNA:4854	ccaggaucaauc-caugagag
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:888.miRNA:4855	ggaucaauc-caugagagcua
>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:888
	aaggguuugaagaacuguauaucuacaguccaggaucaauccaugagagcuauggcaaguauucuuacauugguguuggccaaucugcuuugguaaagccucuuguucuugguccuggacaacaauggaguggcaagcagcaucuucauaacccua
	.((((((((((((.((((.........((((((((((((..((.(((.(((.((.((((((.......((((((....)))))).)))).)).)).)))))).))...))))))))))))..((......))....))))..)))))).)))))).

###########################################################################################################################

>Contig96.855.0	is_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	8.380768	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccaggaucaauc-caugagagcuauggca-aguauucuuacauuggu
            ++++++++++++--|++-+++-+++-++-++|++++-------++++++
            ++++++++++++---++-+++|+++-++-++-++++-||||||++++++
    REV:    cagguccugguucuuguucuc-cgaaaugguuucguc------uaaccg
                *********************	5:::25	5--24	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:889.miRNA:4856	aggaucaauc-caugagagcu
             *********************	2:::22	2--21	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:889.miRNA:4857	uccaggaucaauc-caugaga
                  *********************	7:::27	7--26	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:889.miRNA:4858	gaucaauc-caugagagcuau
               *********************	4:::24	4--23	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:889.miRNA:4859	caggaucaauc-caugagagc
              *********************	3:::23	3--22	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:889.miRNA:4860	ccaggaucaauc-caugagag
                 *********************	6:::26	6--25	>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:889.miRNA:4861	ggaucaauc-caugagagcua
>>Contig96.Lu0910.pre-miRNA:889
	aguccaggaucaauccaugagagcuauggcaaguauucuuacauugguguuggccaaucugcuuugguaaagccucuuguucuugguccuggacaacaauggaguggcaagcagcaucuucaua
	.((((((((((((..((.(((.(((.((.((((((.......((((((....)))))).)))).)).)).)))))).))...))))))))))))....((((((..((.....))..)))))).

###########################################################################################################################

>Contig960.485.0	is_MIRNA
	VAL:	13.02	MeanVal:	148.883723333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucgga-ggaaucgaaaacuaaggaauugcagauuug
            +++-+++|++++++++++----++++++++--++-+++
            +++|+++-++++++++++--||++++++++--++-+++
    REV:    caa-cuuacuuugguuuuag--ucuuuagcaacuuaac
                           *********************	16:::36	15--35	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:890.miRNA:4862	aaaacuaaggaauugcagauu
                            *********************	17:::37	16--36	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:890.miRNA:4863	aaacuaaggaauugcagauuu
                             *********************	18:::38	17--37	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:890.miRNA:4864	aacuaaggaauugcagauuug
                          *********************	15:::35	14--34	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:890.miRNA:4865	gaaaacuaaggaauugcagau
                      *********************	11:::31	10--30	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:890.miRNA:4866	aaucgaaaacuaaggaauugc
                         *********************	14:::34	13--33	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:890.miRNA:4867	cgaaaacuaaggaauugcaga
>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:890
	ucaauugaacgaguucggaggaaucgaaaacuaaggaauugcagauuugucuuucaauucaacgauuucugauuuugguuucauucaaccuuauuuuucaaccuaauaauguaguagcuucuggguugcaaugggaaguuuuauguaauccaguagaugcugcguugcguuaaauuugu
	.(((...((((.(((.(((((((((((((....((((((((..((.(((.....))).))..))))))))..)))))))))).)))))).................((((((((((.((.(((((((((.(((((....)))))))))))))).)).))))))))))))))....))).

###########################################################################################################################

>Contig960.492.0	is_MIRNA
	VAL:	68.80	MeanVal:	786.589323333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gga-ggaaucgaaaacuaaggaauugcagauuug
            +++|++++++++++----++++++++--++-+++
            +++-++++++++++--||++++++++--++-+++
    REV:    cuuacuuugguuuuag--ucuuuagcaacuuaac
                       *********************	12:::32	11--31	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:891.miRNA:4868	aaaacuaaggaauugcagauu
                        *********************	13:::33	12--32	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:891.miRNA:4869	aaacuaaggaauugcagauuu
                         *********************	14:::34	13--33	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:891.miRNA:4870	aacuaaggaauugcagauuug
                      *********************	11:::31	10--30	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:891.miRNA:4871	gaaaacuaaggaauugcagau
                  *********************	7:::27	6--26	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:891.miRNA:4872	aaucgaaaacuaaggaauugc
                     *********************	10:::30	9--29	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:891.miRNA:4873	cgaaaacuaaggaauugcaga
>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:891
	aacgaguucggaggaaucgaaaacuaaggaauugcagauuugucuuucaauucaacgauuucugauuuugguuucauucaaccuuauuuuucaaccuaauaauguaguagcuucuggguugcaaugggaaguuuuauguaauccaguagaugcugcguugcguuaaauuugu
	.(((((((.(((((((((((((....((((((((..((.(((.....))).))..))))))))..)))))))))).)))....................((((((((((.((.(((((((((.(((((....)))))))))))))).)).)))))))))).....)))))))

###########################################################################################################################

>Contig960.496.0	is_MIRNA
	VAL:	13.02	MeanVal:	148.883723333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucgga-ggaaucgaaaacuaaggaauugcagauuug
            +++-+++|++++++++++----++++++++--++-+++
            +++|+++-++++++++++--||++++++++--++-+++
    REV:    caa-cuuacuuugguuuuag--ucuuuagcaacuuaac
                           *********************	16:::36	15--35	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:892.miRNA:4874	aaaacuaaggaauugcagauu
                            *********************	17:::37	16--36	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:892.miRNA:4875	aaacuaaggaauugcagauuu
                             *********************	18:::38	17--37	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:892.miRNA:4876	aacuaaggaauugcagauuug
                          *********************	15:::35	14--34	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:892.miRNA:4877	gaaaacuaaggaauugcagau
                      *********************	11:::31	10--30	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:892.miRNA:4878	aaucgaaaacuaaggaauugc
                         *********************	14:::34	13--33	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:892.miRNA:4879	cgaaaacuaaggaauugcaga
>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:892
	aguucggaggaaucgaaaacuaaggaauugcagauuugucuuucaauucaacgauuucugauuuugguuucauucaaccuuauuuuucaaccuaauaauguaguagcuucuggguugcaaugggaaguuuuauguaauccaguagaugcugcguugc
	.(((.(((((((((((((....((((((((..((.(((.....))).))..))))))))..)))))))))).)))))).................((((((((((.((.(((((((((.(((((....)))))))))))))).)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig960.500.0	is_MIRNA
	VAL:	68.80	MeanVal:	786.589323333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gga-ggaaucgaaaacuaaggaauugcagauuug
            +++|++++++++++----++++++++--++-+++
            +++-++++++++++--||++++++++--++-+++
    REV:    cuuacuuugguuuuag--ucuuuagcaacuuaac
                       *********************	12:::32	11--31	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:893.miRNA:4880	aaaacuaaggaauugcagauu
                        *********************	13:::33	12--32	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:893.miRNA:4881	aaacuaaggaauugcagauuu
                         *********************	14:::34	13--33	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:893.miRNA:4882	aacuaaggaauugcagauuug
                      *********************	11:::31	10--30	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:893.miRNA:4883	gaaaacuaaggaauugcagau
                  *********************	7:::27	6--26	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:893.miRNA:4884	aaucgaaaacuaaggaauugc
                     *********************	10:::30	9--29	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:893.miRNA:4885	cgaaaacuaaggaauugcaga
>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:893
	cggaggaaucgaaaacuaaggaauugcagauuugucuuucaauucaacgauuucugauuuugguuucauucaaccuuauuuuucaaccuaauaauguaguagcuucuggguugcaaugggaaguuuuauguaauccaguagaugcugcguugc
	.(((((((((((((....((((((((..((.(((.....))).))..))))))))..)))))))))).)))....................((((((((((.((.(((((((((.(((((....)))))))))))))).)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig960.503.0	is_MIRNA
	VAL:	186.59	MeanVal:	1422.21901111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaucgaaaacuaaggaauugcagauuug
            ++++++++++----++++++++--++-+++
            ++++++++++--||++++++++--++-+++
    REV:    cuuugguuuuag--ucuuuagcaacuuaac
                   *********************	8:::28	8--28	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:894.miRNA:4886	aaaacuaaggaauugcagauu
                    *********************	9:::29	9--29	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:894.miRNA:4887	aaacuaaggaauugcagauuu
                     *********************	10:::30	10--30	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:894.miRNA:4888	aacuaaggaauugcagauuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:894.miRNA:4889	gaaaacuaaggaauugcagau
              *********************	3:::23	3--23	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:894.miRNA:4890	aaucgaaaacuaaggaauugc
                 *********************	6:::26	6--26	>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:894.miRNA:4891	cgaaaacuaaggaauugcaga
>>Contig960.Lu0910.pre-miRNA:894
	aggaaucgaaaacuaaggaauugcagauuugucuuucaauucaacgauuucugauuuugguuucauucaaccuuauuuuucaaccuaauaauguaguagcuucuggguugcaaugggaaguuuuauguaauccaguagaugcugcguugc
	.((((((((((....((((((((..((.(((.....))).))..))))))))..))))))))))........................((((((((((.((.(((((((((.(((((....)))))))))))))).)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig9768.490.0	is_MIRNA
	VAL:	19.18	MeanVal:	290.499434666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggagaaggcgaaa-aag-aagaagaaggcggaggaagaugcag
            ++++++++++-+++-|+++|+++++++----++++++--++++++
            ++++++++++-+++--+++-+++++++---|++++++--++++++
    REV:    ggucuuuuccucuucguucuuucuucuauu-ucuucucuuguguu
                  *********************	7:::27	7--25	>>Contig9768.Lu0910.pre-miRNA:895.miRNA:4892	aaggcgaaa-aag-aagaaga
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig9768.Lu0910.pre-miRNA:895.miRNA:4893	agaaggcgaaa-aag-aagaa
                   *********************	8:::28	8--26	>>Contig9768.Lu0910.pre-miRNA:895.miRNA:4894	aggcgaaa-aag-aagaagaa
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig9768.Lu0910.pre-miRNA:895.miRNA:4895	gagaaggcgaaa-aag-aaga
                 *********************	6:::26	6--24	>>Contig9768.Lu0910.pre-miRNA:895.miRNA:4896	gaaggcgaaa-aag-aagaag
                    *********************	9:::29	9--27	>>Contig9768.Lu0910.pre-miRNA:895.miRNA:4897	ggcgaaa-aag-aagaagaag
>>Contig9768.Lu0910.pre-miRNA:895
	gccggagaaggcgaaaaagaagaagaaggcggaggaagaugcagcggacaguccugggggaguggccaaggauaaguccgguggagggagguuugugguuaugaauugggugcuaguugggguugggguuucgguuucagcgaugucguugugacaaaaggaaguuuaugaucaaguauuuugguaaugaauggagagcccaacgcuacuuuguguucucuucuuuaucuucuuucuugcuucuccuuuucugga
	.((((((((((.(((.((((((((((....((((((..((((((..(((((((((((....(((((((..(((...(((......)))..)))..)))))))...))))).))).)))((.((((((.((((.(((.(((((....))))).)))........((((((.((((((...)))))).)))))).)))).)))))).))...))))))..))))))...))))))).)))..))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig984.600.1	is_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	7.07808	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuugga-acauu
            ++++-+++---------+++++++-++++++++++++++|+++++
            ++++-+++|||||||||+++++++|++++++++++++++-+++++
    REV:    ccccaauu---------uaaaaca-ggauuaguaaaccucuguaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:896.miRNA:4898	uuuuguauuuaguuauuugga
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:896.miRNA:4899	guuuuguauuuaguuauuugg
                                   *********************	24:::44	24--43	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:896.miRNA:4900	uauuuaguuauuugga-acau
                                    *********************	25:::45	25--44	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:896.miRNA:4901	auuuaguuauuugga-acauu
                                     *********************	26:::46	26--45	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:896.miRNA:4902	uuuaguuauuugga-acauu
                                    *********************	25:::45	25--44	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:896.miRNA:4903	auuuaguuauuugga-acauu
>Contig984.609.2	is_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	7.07808	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuugga-acauu
            ++++-+++---------+++++++-++++++++++++++|+++++
            ++++-+++|||||||||+++++++|++++++++++++++-+++++
    REV:    ccccaauu---------uaaaaca-ggauuaguaaaccucuguaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:897.miRNA:4904	uuuuguauuuaguuauuugga
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:897.miRNA:4905	guuuuguauuuaguuauuugg
                                   *********************	24:::44	24--43	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:897.miRNA:4906	uauuuaguuauuugga-acau
                                    *********************	25:::45	25--44	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:897.miRNA:4907	auuuaguuauuugga-acauu
>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:897
	aguugccgcguuugaaagaccgaguacaauaauaggaccaaagucgucaugucuuuuucacaaagaggaaauuauuauuaaauaaagaacguguuaaauuagcagcaacuugcauggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuuggaacauuagcaugcaaaugucuccaaaugauuaggacaaaauuuaaccccuuuguacuauuuugaguuaugcgugguaaug
	.((((((((((.(((..((...(((((((......(((....)))..(((((.((((((.....)))))).(((((....)))))...)))))........((((....))))..((((.(((.........(((((((.(((((((((((((((((((........))))).)))))))))))))))))))))))).)))).)))))))...))...))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig984.679.0	is_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	7.07808	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuugga-acauu
            ++++-+++---------+++++++-++++++++++++++|+++++
            ++++-+++|||||||||+++++++|++++++++++++++-+++++
    REV:    ccccaauu---------uaaaaca-ggauuaguaaaccucuguaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:898.miRNA:4908	uuuuguauuuaguuauuugga
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:898.miRNA:4909	guuuuguauuuaguuauuugg
                                   *********************	24:::44	24--43	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:898.miRNA:4910	uauuuaguuauuugga-acau
                                    *********************	25:::45	25--44	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:898.miRNA:4911	auuuaguuauuugga-acauu
>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:898
	auuauuauuaaauaaagaacguguuaaauuagcagcaacuugcauggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuuggaacauuagcaugcaaaugucuccaaaugauuaggacaaaauuuaaccccuuuguacuauuuugaguuaugcgugguaaugauaag
	.(((((((((........((((((((((.(((..((.....))..((((.(((.........(((((((.(((((((((((((((((((........))))).)))))))))))))))))))))))).))))......))).))))....))))))..))))))))).

###########################################################################################################################

>Contig984.711.0	is_MIRNA
	VAL:	1.43	MeanVal:	7.21544	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcau-ggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuugga-acauu
            ++++-|++++-+++---------+++++++-++++++++++++++|+++++
            ++++--++++-+++|||||||||+++++++|++++++++++++++-+++++
    REV:    auguuuccccaauu---------uaaaaca-ggauuaguaaaccucuguaa
                                    *********************	25:::45	24--44	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:899.miRNA:4912	uuuuguauuuaguuauuugga
                                   *********************	24:::44	23--43	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:899.miRNA:4913	guuuuguauuuaguuauuugg
                                         *********************	30:::50	29--48	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:899.miRNA:4914	uauuuaguuauuugga-acau
                                          *********************	31:::51	30--49	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:899.miRNA:4915	auuuaguuauuugga-acauu
>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:899
	cagcaacuugcauggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuuggaacauuagcaugcaaaugucuccaaaugauuaggacaaaauuuaaccccuuuguacuauuuugaguuaugcgugguaaugauaagaaaagcuu
	.(((....((((.((((.(((.........(((((((.(((((((((((((((((((........))))).)))))))))))))))))))))))).))))..))))...((((..(((((........)))))..)))).))).

###########################################################################################################################

>Contig984.718.0	is_MIRNA
	VAL:	1.43	MeanVal:	7.21544	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcau-ggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuugga-acauu
            ++++-|++++-+++---------+++++++-++++++++++++++|+++++
            ++++--++++-+++|||||||||+++++++|++++++++++++++-+++++
    REV:    auguuuccccaauu---------uaaaaca-ggauuaguaaaccucuguaa
                                    *********************	25:::45	24--44	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:900.miRNA:4916	uuuuguauuuaguuauuugga
                                   *********************	24:::44	23--43	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:900.miRNA:4917	guuuuguauuuaguuauuugg
                                         *********************	30:::50	29--48	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:900.miRNA:4918	uauuuaguuauuugga-acau
                                          *********************	31:::51	30--49	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:900.miRNA:4919	auuuaguuauuugga-acauu
>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:900
	uugcauggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuuggaacauuagcaugcaaaugucuccaaaugauuaggacaaaauuuaaccccuuuguacuauuuugaguuaugcgugguaaugauaagaaaa
	.((((.((((.(((.........(((((((.(((((((((((((((((((........))))).)))))))))))))))))))))))).))))..))))...((((..(((((........)))))..)))).

###########################################################################################################################

>Contig984.724.0	is_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	7.07808	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuugga-acauu
            ++++-+++---------+++++++-++++++++++++++|+++++
            ++++-+++|||||||||+++++++|++++++++++++++-+++++
    REV:    ccccaauu---------uaaaaca-ggauuaguaaaccucuguaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:901.miRNA:4920	uuuuguauuuaguuauuugga
                             *********************	18:::38	18--38	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:901.miRNA:4921	guuuuguauuuaguuauuugg
                                   *********************	24:::44	24--43	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:901.miRNA:4922	uauuuaguuauuugga-acau
                                    *********************	25:::45	25--44	>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:901.miRNA:4923	auuuaguuauuugga-acauu
>>Contig984.Lu0910.pre-miRNA:901
	ggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuuggaacauuagcaugcaaaugucuccaaaugauuaggacaaaauuuaaccccuuuguacuauuuugaguuaugcgugguaaugauaagaaaa
	((((.(((.........(((((((.(((((((((((((((((((........))))).)))))))))))))))))))))))).)))).........((((..(((((........)))))..)))).

###########################################################################################################################

>Contig9882.956.0	is_MIRNA
	VAL:	11.69	MeanVal:	9.93649999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaauccaucuca-cuacg-gauuggauucu
            +++-++++++++--|+++++|+++--++++++
            +++|++++++++---+++++-+++--++++++
    REV:    cuc-uagguagguuagguguacuaguuuaaga
                *********************	5:::25	5--23	>>Contig9882.Lu0910.pre-miRNA:902.miRNA:4924	auccaucuca-cuacg-gauu
               *********************	4:::24	4--22	>>Contig9882.Lu0910.pre-miRNA:902.miRNA:4925	aauccaucuca-cuacg-gau
>>Contig9882.Lu0910.pre-miRNA:902
	agagaauccaucucacuacggauuggauucugcuuuggagaauuugaucauguggauuggauggaucucaaggagauauaaucaguauaaguccagaaguguugauaugaaugaauugcaauaua
	.(((.((((((((..((((((((..((((((.......))))))..))).)))))...)))))))))))..(((..((((.....))))..)))....((((((..((......))..)))))).

###########################################################################################################################

>Contig9921.550.0	is_MIRNA
	VAL:	2.12	MeanVal:	7.87187799999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugauuugaccu-uguuugag--gugaaug-cugcagccgaaguuauauacgaucucguag
            +++++++++++-|+++-+++-||++-++++|++++--++++----++++-+++--++++++
            +++++++++++--+++-+++---++-++++-++++-|++++||||++++|+++--++++++
    REV:    gacugaacuggucauauacuaaguaguuacugacga-gguu----uaua-guuuaagcguc
                                                    *********************	41:::61	37--57	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:903.miRNA:4926	aaguuauauacgaucucguag
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:903.miRNA:4927	ugauuugaccu-uguuugag-
                                                   *********************	40:::60	36--56	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:903.miRNA:4928	gaaguuauauacgaucucgua
                                                 *********************	38:::58	34--54	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:903.miRNA:4929	ccgaaguuauauacgaucucg
>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:903
	cgccauuacucgauauuggcauagagcgugcaacuggaauuguguggaccauuaccgguggaacugauuugaccuuguuugaggugaaugcugcagccgaaguuauauacgaucucguagaucaaacugcgaauuugauauuuggagcagucauugaugaaucauauacuggucaagucagcauaacucuuguugcaa
	.((((.((.....)).))))........((((((.(((.(((((....((((.....))))..(((((((((((.(((.(((.((.((((((((..((((....((((.(((..((((((......))))))..))))))))))).)))).)))).))...))).)))..)))))))))))))))).))).)))))).

###########################################################################################################################

>Contig9921.550.1	is_MIRNA
	VAL:	2.12	MeanVal:	7.87187799999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugauuugaccu-uguuugag--gugaaug-cugcagccgaaguuauauacgaucucguag
            +++++++++++-|+++-+++-||++-++++|++++--++++----++++-+++--++++++
            +++++++++++--+++-+++---++-++++-++++-|++++||||++++|+++--++++++
    REV:    gacugaacuggucauauacuaaguaguuacugacga-gguu----uaua-guuuaagcguc
                                                    *********************	41:::61	37--57	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:904.miRNA:4930	aaguuauauacgaucucguag
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:904.miRNA:4931	ugauuugaccu-uguuugag-
                                                   *********************	40:::60	36--56	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:904.miRNA:4932	gaaguuauauacgaucucgua
                                                 *********************	38:::58	34--54	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:904.miRNA:4933	ccgaaguuauauacgaucucg
>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:904
	cgccauuacucgauauuggcauagagcgugcaacuggaauuguguggaccauuaccgguggaacugauuugaccuuguuugaggugaaugcugcagccgaaguuauauacgaucucguagaucaaacugcgaauuugauauuuggagcagucauugaugaaucauauacuggucaagucagcauaacucuuguugcaa
	.((((...........))))........((((((.(((.(((((....((((.....))))..(((((((((((.(((.(((.((.((((((((..((((....((((.(((..((((((......))))))..))))))))))).)))).)))).))...))).)))..)))))))))))))))).))).)))))).

###########################################################################################################################

>Contig9921.557.0	is_MIRNA
	VAL:	2.12	MeanVal:	7.87187799999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugauuugaccu-uguuugag--gugaaug-cugcagccgaaguuauauacgaucucguag
            +++++++++++-|+++-+++-||++-++++|++++--++++----++++-+++--++++++
            +++++++++++--+++-+++---++-++++-++++-|++++||||++++|+++--++++++
    REV:    gacugaacuggucauauacuaaguaguuacugacga-gguu----uaua-guuuaagcguc
                                                    *********************	41:::61	37--57	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:905.miRNA:4934	aaguuauauacgaucucguag
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:905.miRNA:4935	ugauuugaccu-uguuugag-
                                                   *********************	40:::60	36--56	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:905.miRNA:4936	gaaguuauauacgaucucgua
                                                 *********************	38:::58	34--54	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:905.miRNA:4937	ccgaaguuauauacgaucucg
>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:905
	acucgauauuggcauagagcgugcaacuggaauuguguggaccauuaccgguggaacugauuugaccuuguuugaggugaaugcugcagccgaaguuauauacgaucucguagaucaaacugcgaauuugauauuuggagcagucauugaugaaucauauacuggucaagucagcauaacucuuguugcaa
	.(((............)))..((((((.(((.(((((....((((.....))))..(((((((((((.(((.(((.((.((((((((..((((....((((.(((..((((((......))))))..))))))))))).)))).)))).))...))).)))..)))))))))))))))).))).)))))).

###########################################################################################################################

>Contig9921.584.0	is_MIRNA
	VAL:	2.12	MeanVal:	7.87187799999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugauuugaccu-uguuugag--gugaaug-cugcagccgaaguuauauacgaucucguag
            +++++++++++-|+++-+++-||++-++++|++++--++++----++++-+++--++++++
            +++++++++++--+++-+++---++-++++-++++-|++++||||++++|+++--++++++
    REV:    gacugaacuggucauauacuaaguaguuacugacga-gguu----uaua-guuuaagcguc
                                                    *********************	41:::61	37--57	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:906.miRNA:4938	aaguuauauacgaucucguag
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:906.miRNA:4939	ugauuugaccu-uguuugag-
                                                   *********************	40:::60	36--56	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:906.miRNA:4940	gaaguuauauacgaucucgua
                                                 *********************	38:::58	34--54	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:906.miRNA:4941	ccgaaguuauauacgaucucg
>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:906
	uggaauuguguggaccauuaccgguggaacugauuugaccuuguuugaggugaaugcugcagccgaaguuauauacgaucucguagaucaaacugcgaauuugauauuuggagcagucauugaugaaucauauacuggucaagucagcauaacucuu
	.(((.(((((....((((.....))))..(((((((((((.(((.(((.((.((((((((..((((....((((.(((..((((((......))))))..))))))))))).)))).)))).))...))).)))..)))))))))))))))).))).

###########################################################################################################################

>Contig9921.597.0	is_MIRNA
	VAL:	2.12	MeanVal:	7.87187799999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugauuugaccu-uguuugag--gugaaug-cugcagccgaaguuauauacgaucucguag
            +++++++++++-|+++-+++-||++-++++|++++--++++----++++-+++--++++++
            +++++++++++--+++-+++---++-++++-++++-|++++||||++++|+++--++++++
    REV:    gacugaacuggucauauacuaaguaguuacugacga-gguu----uaua-guuuaagcguc
                                                    *********************	41:::61	37--57	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:907.miRNA:4942	aaguuauauacgaucucguag
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:907.miRNA:4943	ugauuugaccu-uguuugag-
                                                   *********************	40:::60	36--56	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:907.miRNA:4944	gaaguuauauacgaucucgua
                                                 *********************	38:::58	34--54	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:907.miRNA:4945	ccgaaguuauauacgaucucg
>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:907
	accauuaccgguggaacugauuugaccuuguuugaggugaaugcugcagccgaaguuauauacgaucucguagaucaaacugcgaauuugauauuuggagcagucauugaugaaucauauacuggucaagucagcauaacucuuguugc
	.((((.....))))..(((((((((((.(((.(((.((.((((((((..((((....((((.(((..((((((......))))))..))))))))))).)))).)))).))...))).)))..)))))))))))..((((....)))).

###########################################################################################################################

>Contig9921.612.0	is_MIRNA
	VAL:	2.12	MeanVal:	7.87187799999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugauuugaccu-uguuugag--gugaaug-cugcagccgaaguuauauacgaucucguag
            +++++++++++-|+++-+++-||++-++++|++++--++++----++++-+++--++++++
            +++++++++++--+++-+++---++-++++-++++-|++++||||++++|+++--++++++
    REV:    gacugaacuggucauauacuaaguaguuacugacga-gguu----uaua-guuuaagcguc
                                                    *********************	41:::61	37--57	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:908.miRNA:4946	aaguuauauacgaucucguag
             *********************	2:::22	2--20	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:908.miRNA:4947	ugauuugaccu-uguuugag-
                                                   *********************	40:::60	36--56	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:908.miRNA:4948	gaaguuauauacgaucucgua
                                                 *********************	38:::58	34--54	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:908.miRNA:4949	ccgaaguuauauacgaucucg
>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:908
	acugauuugaccuuguuugaggugaaugcugcagccgaaguuauauacgaucucguagaucaaacugcgaauuugauauuuggagcagucauugaugaaucauauacuggucaagucagcauaacucuuguugc
	.(((((((((((.(((.(((.((.((((((((..((((....((((.(((..((((((......))))))..))))))))))).)))).)))).))...))).)))..)))))))))))..((((....)))).

###########################################################################################################################

>Contig9921.615.0	is_MIRNA
	VAL:	1.92	MeanVal:	5.356176	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuugaccu-uguuugag--gugaaug-cugcagccgaaguuauauacgaucucguag
            +++++++++-|+++-+++-||++-++++|++++--++++----++++-+++--++++++
            +++++++++--+++-+++---++-++++-++++-|++++||||++++|+++--++++++
    REV:    cugaacuggucauauacuaaguaguuacugacga-gguu----uaua-guuuaagcguc
                                                  *********************	39:::59	35--55	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:909.miRNA:4950	aaguuauauacgaucucguag
                                                 *********************	38:::58	34--54	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:909.miRNA:4951	gaaguuauauacgaucucgua
                                               *********************	36:::56	32--52	>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:909.miRNA:4952	ccgaaguuauauacgaucucg
>>Contig9921.Lu0910.pre-miRNA:909
	gauuugaccuuguuugaggugaaugcugcagccgaaguuauauacgaucucguagaucaaacugcgaauuugauauuuggagcagucauugaugaaucauauacuggucaagucagcauaacucuuguugca
	(((((((((.(((.(((.((.((((((((..((((....((((.(((..((((((......))))))..))))))))))).)))).)))).))...))).)))..))))))))).(((..((....))))).

###########################################################################################################################

>Contig9960.555.0	is_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	7.39694933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuguggccuuugauuagaacuccauuggugagagauuagagagagaaa-aaggga-gcgaaggaa-augcugg
            +++++-----++++++---+++++-------+++-++++++++++++++|++++++|++++++++-|+++++++
            +++++---||++++++---+++++|||||||+++|++++++++++++++-++++++-++++++++--+++++++
    REV:    ugacaaau--aauuaaaacugagg-------ucu-uggucucuuuuuuucuuuucuacgcuuuuuccuguggcc
                                           *********************	32:::52	32--51	>>Contig9960.Lu0910.pre-miRNA:910.miRNA:4953	agagauuagagagagaaa-aa
                                               *********************	36:::56	36--55	>>Contig9960.Lu0910.pre-miRNA:910.miRNA:4954	auuagagagagaaa-aaggga
                                                    *********************	41:::61	41--59	>>Contig9960.Lu0910.pre-miRNA:910.miRNA:4955	agagagaaa-aaggga-gcga
                                                     *********************	42:::62	42--60	>>Contig9960.Lu0910.pre-miRNA:910.miRNA:4956	gagagaaa-aaggga-gcgaa
                                                  *********************	39:::59	39--57	>>Contig9960.Lu0910.pre-miRNA:910.miRNA:4957	agagagagaaa-aaggga-gc
                                            *********************	33:::53	33--52	>>Contig9960.Lu0910.pre-miRNA:910.miRNA:4958	gagauuagagagagaaa-aag
>>Contig9960.Lu0910.pre-miRNA:910
	cacuguggccuuugauuagaacuccauuggugagagauuagagagagaaaaagggagcgaaggaaaugcuggaaacuaauaaucccucccgguguccuuuuucgcaucuuuucuuuuuuucucugguucuggagucaaaauuaauaaacaguu
	.(((((.....((((((...(((((.......(((.((((((((((((((((((((((((((((.(((((((................)))))))..)))))))).)))))).))))))))))))))))))))))...))))))...))))).

###########################################################################################################################

>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.547.0	is_MIRNA
	VAL:	1.18	MeanVal:	7.49611333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaaaggacuaggagugguguaagaaauuugu-gcagcuauauauacaauggggggacgacaaaag
            +++++-----+++---+++--++++++-----++|++++++++-+++++-+++++++---++++++++
            +++++-||||+++---+++--++++++--|||++-++++++++|+++++-+++++++-||++++++++
    REV:    ggguug----gauauauacauuauucuau---caucguugaug-auaugguauuuuua--cuguuuuc
                                           *********************	32:::52	32--51	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:4959	ugu-gcagcuauauauacaau
                                            *********************	33:::53	33--52	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:4960	gu-gcagcuauauauacaaug
                                 *********************	22:::42	22--41	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:4961	guaagaaauuugu-gcagcua
                                             *********************	34:::54	34--53	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:4962	u-gcagcuauauauacaaugg
                                  *********************	23:::43	23--42	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:4963	uaagaaauuugu-gcagcuau
                             *********************	18:::38	18--37	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:4964	ugguguaagaaauuugu-gca
>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:911
	accuaaaaggacuaggagugguguaagaaauuugugcagcuauauauacaauggggggacgacaaaaggaauucgaaggaaagguccaauuuuuuuugguacccauuuccucuucucucuuucuugaagauuaggaggaugaaaggagcgaagagacuggaaaaagucggggaaagugugcucauccucuuucuccuccugcuucauuacugcuuuugucauuuuuaugguauaguaguugcuacuaucuuauuacauauauagguuggg
	.(((((.....(((...(((..((((((.....((((((((((.(((((.(((((((...((((((((......((.((((((((((((......)))).)))..)))))))............(((((...(((((((.((((.(((.((...((((......)))).(((........))).)))))))))))))))).)))))......)))))))).))))))).))))))))))))).))..))))))..)))...))).)))))

###########################################################################################################################

>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.547.1	is_MIRNA
	VAL:	1.24	MeanVal:	7.96593599999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaaaggacuaggagugguguaagaaauuugu-gcagcuauauauacaauggggggacgacaaaag
            +++++-----+++---+++--++++++-----++|++++++++-+++++-+++--++---++++++++
            +++++-||||+++---+++--++++++--|||++-++++++++|+++++-+++--++-||++++++++
    REV:    ggguug----gauauauacauuauucuau---caucguugaug-auaugguauuuuua--cuguuuuc
                                           *********************	32:::52	32--51	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:912.miRNA:4965	ugu-gcagcuauauauacaau
                                            *********************	33:::53	33--52	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:912.miRNA:4966	gu-gcagcuauauauacaaug
                                             *********************	34:::54	34--53	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:912.miRNA:4967	u-gcagcuauauauacaaugg
                                 *********************	22:::42	22--41	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:912.miRNA:4968	guaagaaauuugu-gcagcua
                                  *********************	23:::43	23--42	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:912.miRNA:4969	uaagaaauuugu-gcagcuau
                             *********************	18:::38	18--37	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:912.miRNA:4970	ugguguaagaaauuugu-gca
>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:912
	accuaaaaggacuaggagugguguaagaaauuugugcagcuauauauacaauggggggacgacaaaaggaauucgaaggaaagguccaauuuuuuuugguacccauuuccucuucucucuuucuugaagauuaggaggaugaaaggagcgaagagacuggaaaaagucggggaaagugugcucauccucuuucuccuccugcuucauuacugcuuuugucauuuuuaugguauaguaguugcuacuaucuuauuacauauauagguuggg
	.(((((.....(((...(((..((((((.....((((((((((.(((((.(((..((...((((((((......((.((((((((((((......)))).)))..)))))))............(((((...(((((((.((((.(((.((...((((......)))).(((........))).)))))))))))))))).)))))......)))))))).))..))).))))))))))))).))..))))))..)))...))).)))))

###########################################################################################################################

>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.557.0	is_MIRNA
	VAL:	2.60	MeanVal:	16.681728	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaggagugguguaagaaauuugu-gcagcuauauauacaauggggggacgacaaaag
            +++---+++--++++++-----++|++++++++-+++++-+++--++---++++++++
            +++---+++--++++++--|||++-++++++++|+++++-+++--++-||++++++++
    REV:    gauauauacauuauucuau---caucguugaug-auaugguauuuuua--cuguuuuc
                                 *********************	22:::42	22--41	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:913.miRNA:4971	ugu-gcagcuauauauacaau
                                  *********************	23:::43	23--42	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:913.miRNA:4972	gu-gcagcuauauauacaaug
                                   *********************	24:::44	24--43	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:913.miRNA:4973	u-gcagcuauauauacaaugg
                       *********************	12:::32	12--31	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:913.miRNA:4974	guaagaaauuugu-gcagcua
                        *********************	13:::33	13--32	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:913.miRNA:4975	uaagaaauuugu-gcagcuau
                   *********************	8:::28	8--27	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:913.miRNA:4976	ugguguaagaaauuugu-gca
>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:913
	acuaggagugguguaagaaauuugugcagcuauauauacaauggggggacgacaaaaggaauucgaaggaaagguccaauuuuuuuugguacccauuuccucuucucucuuucuugaagauuaggaggaugaaaggagcgaagagacuggaaaaagucggggaaagugugcucauccucuuucuccuccugcuucauuacugcuuuugucauuuuuaugguauaguaguugcuacuaucuuauuacauauauagg
	.(((...(((..((((((.....((((((((((.(((((.(((..((...((((((((......((.((((((((((((......)))).)))..)))))))............(((((...(((((((.((((.(((.((...((((......)))).(((........))).)))))))))))))))).)))))......)))))))).))..))).))))))))))))).))..))))))..)))...))).

###########################################################################################################################

>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.557.1	is_MIRNA
	VAL:	2.39	MeanVal:	15.2036	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaggagugguguaagaaauuugu-gcagcuauauauacaauggggggacgacaaaag
            +++---+++--++++++-----++|++++++++-+++++-+++++++---++++++++
            +++---+++--++++++--|||++-++++++++|+++++-+++++++-||++++++++
    REV:    gauauauacauuauucuau---caucguugaug-auaugguauuuuua--cuguuuuc
                                 *********************	22:::42	22--41	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:914.miRNA:4977	ugu-gcagcuauauauacaau
                                  *********************	23:::43	23--42	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:914.miRNA:4978	gu-gcagcuauauauacaaug
                       *********************	12:::32	12--31	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:914.miRNA:4979	guaagaaauuugu-gcagcua
                                   *********************	24:::44	24--43	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:914.miRNA:4980	u-gcagcuauauauacaaugg
                        *********************	13:::33	13--32	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:914.miRNA:4981	uaagaaauuugu-gcagcuau
                   *********************	8:::28	8--27	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:914.miRNA:4982	ugguguaagaaauuugu-gca
>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:914
	acuaggagugguguaagaaauuugugcagcuauauauacaauggggggacgacaaaaggaauucgaaggaaagguccaauuuuuuuugguacccauuuccucuucucucuuucuugaagauuaggaggaugaaaggagcgaagagacuggaaaaagucggggaaagugugcucauccucuuucuccuccugcuucauuacugcuuuugucauuuuuaugguauaguaguugcuacuaucuuauuacauauauagg
	.(((...(((..((((((.....((((((((((.(((((.(((((((...((((((((......((.((((((((((((......)))).)))..)))))))............(((((...(((((((.((((.(((.((...((((......)))).(((........))).)))))))))))))))).)))))......)))))))).))))))).))))))))))))).))..))))))..)))...))).

###########################################################################################################################

>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.563.0	is_MIRNA
	VAL:	2.88	MeanVal:	18.3079866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugguguaagaaauuugu-gcagcuauauauacaauggggggacgacaaaag
            +++--++++++-----++|++++++++-+++++-+++++++---++++++++
            +++--++++++--|||++-++++++++|+++++-+++++++-||++++++++
    REV:    uacauuauucuau---caucguugaug-auaugguauuuuua--cuguuuuc
                           *********************	16:::36	16--35	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:915.miRNA:4983	ugu-gcagcuauauauacaau
                            *********************	17:::37	17--36	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:915.miRNA:4984	gu-gcagcuauauauacaaug
                 *********************	6:::26	6--25	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:915.miRNA:4985	guaagaaauuugu-gcagcua
                             *********************	18:::38	18--37	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:915.miRNA:4986	u-gcagcuauauauacaaugg
                  *********************	7:::27	7--26	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:915.miRNA:4987	uaagaaauuugu-gcagcuau
             *********************	2:::22	2--21	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:915.miRNA:4988	ugguguaagaaauuugu-gca
>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:915
	agugguguaagaaauuugugcagcuauauauacaauggggggacgacaaaaggaauucgaaggaaagguccaauuuuuuuugguacccauuuccucuucucucuuucuugaagauuaggaggaugaaaggagcgaagagacuggaaaaagucggggaaagugugcucauccucuuucuccuccugcuucauuacugcuuuugucauuuuuaugguauaguaguugcuacuaucuuauuacaua
	.(((..((((((.....((((((((((.(((((.(((((((...((((((((......((.((((((((((((......)))).)))..)))))))............(((((...(((((((.((((.(((.((...((((......)))).(((........))).)))))))))))))))).)))))......)))))))).))))))).))))))))))))).))..))))))..))).

###########################################################################################################################

>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.563.1	is_MIRNA
	VAL:	3.17	MeanVal:	20.364882	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugguguaagaaauuugu-gcagcuauauauacaauggggggacgacaaaag
            +++--++++++-----++|++++++++-+++++-+++--++---++++++++
            +++--++++++--|||++-++++++++|+++++-+++--++-||++++++++
    REV:    uacauuauucuau---caucguugaug-auaugguauuuuua--cuguuuuc
                           *********************	16:::36	16--35	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:916.miRNA:4989	ugu-gcagcuauauauacaau
                            *********************	17:::37	17--36	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:916.miRNA:4990	gu-gcagcuauauauacaaug
                             *********************	18:::38	18--37	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:916.miRNA:4991	u-gcagcuauauauacaaugg
                 *********************	6:::26	6--25	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:916.miRNA:4992	guaagaaauuugu-gcagcua
                  *********************	7:::27	7--26	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:916.miRNA:4993	uaagaaauuugu-gcagcuau
             *********************	2:::22	2--21	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:916.miRNA:4994	ugguguaagaaauuugu-gca
>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:916
	agugguguaagaaauuugugcagcuauauauacaauggggggacgacaaaaggaauucgaaggaaagguccaauuuuuuuugguacccauuuccucuucucucuuucuugaagauuaggaggaugaaaggagcgaagagacuggaaaaagucggggaaagugugcucauccucuuucuccuccugcuucauuacugcuuuugucauuuuuaugguauaguaguugcuacuaucuuauuacaua
	.(((..((((((.....((((((((((.(((((.(((..((...((((((((......((.((((((((((((......)))).)))..)))))))............(((((...(((((((.((((.(((.((...((((......)))).(((........))).)))))))))))))))).)))))......)))))))).))..))).))))))))))))).))..))))))..))).

###########################################################################################################################

>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.566.0	is_MIRNA
	VAL:	6526.94	MeanVal:	76887.342598	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guguaagaaauuugu-gcagcuauauauacaauggggggacgacaaaag
            ++++++-------++|++++++++-+++++-+++--++---++++++++
            ++++++-------++-++++++++|+++++-+++--++-||++++++++
    REV:    uacauuauucuaucaucguugaug-auaugguauuuuua--cuguuuuc
              *********************	3:::23	3--22	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:4995	guaagaaauuugu-gcagcua
             *********************	2:::22	2--21	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:4996	uguaagaaauuugu-gcagcu
               *********************	4:::24	4--23	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:4997	uaagaaauuugu-gcagcuau
                    *********************	9:::29	9--28	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:4998	aauuugu-gcagcuauauaua
                   *********************	8:::28	8--27	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:4999	aaauuugu-gcagcuauauau
                     *********************	10:::30	10--29	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:5000	auuugu-gcagcuauauauac
>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:917
	gguguaagaaauuugugcagcuauauauacaauggggggacgacaaaaggaauucgaaggaaagguccaauuuuuuuugguacccauuuccucuucucucuuucuugaagauuaggaggaugaaaggagcgaagagacuggaaaaagucggggaaagugugcucauccucuuucuccuccugcuucauuacugcuuuugucauuuuuaugguauaguaguugcuacuaucuuauuacaua
	.((((((.......((((((((((.(((((.(((..((...((((((((......((.((((((((((((......)))).)))..)))))))............(((((...(((((((.((((.(((.((...((((......)))).(((........))).)))))))))))))))).)))))......)))))))).))..))).))))))))))))).)).......)))))).

###########################################################################################################################

>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.566.1	is_MIRNA
	VAL:	3399.79	MeanVal:	40049.49086	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guguaagaaauuugu-gcagcuauauauacaauggggggacgacaaaag
            ++++++-------++|++++++++-+++++-+++++++---++++++++
            ++++++-------++-++++++++|+++++-+++++++-||++++++++
    REV:    uacauuauucuaucaucguugaug-auaugguauuuuua--cuguuuuc
              *********************	3:::23	3--22	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:918.miRNA:5001	guaagaaauuugu-gcagcua
             *********************	2:::22	2--21	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:918.miRNA:5002	uguaagaaauuugu-gcagcu
               *********************	4:::24	4--23	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:918.miRNA:5003	uaagaaauuugu-gcagcuau
                    *********************	9:::29	9--28	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:918.miRNA:5004	aauuugu-gcagcuauauaua
                   *********************	8:::28	8--27	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:918.miRNA:5005	aaauuugu-gcagcuauauau
                     *********************	10:::30	10--29	>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:918.miRNA:5006	auuugu-gcagcuauauauac
>>FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:918
	gguguaagaaauuugugcagcuauauauacaauggggggacgacaaaaggaauucgaaggaaagguccaauuuuuuuugguacccauuuccucuucucucuuucuugaagauuaggaggaugaaaggagcgaagagacuggaaaaagucggggaaagugugcucauccucuuucuccuccugcuucauuacugcuuuugucauuuuuaugguauaguaguugcuacuaucuuauuacaua
	.((((((.......((((((((((.(((((.(((((((...((((((((......((.((((((((((((......)))).)))..)))))))............(((((...(((((((.((((.(((.((...((((......)))).(((........))).)))))))))))))))).)))))......)))))))).))))))).))))))))))))).)).......)))))).

###########################################################################################################################

>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.315.0	is_MIRNA
	VAL:	2.61	MeanVal:	10.7871856666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccuguua-gucucugagaagagaauccuucuaucucacuaaggauuagauucu
            +++-+++++|++++++--++++---++++----+++-+++----+++++++++++
            +++-+++++-++++++--++++---++++--||+++|+++--||+++++++++++
    REV:    cugaauaauauagaggaacuuuagguagguu--uag-gugua--cuagucuaaga
                                             *********************	34:::54	33--53	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:919.miRNA:5007	aucucacuaaggauuagauuc
                                              *********************	35:::55	34--54	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:919.miRNA:5008	ucucacuaaggauuagauucu
                                            *********************	33:::53	32--52	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:919.miRNA:5009	uaucucacuaaggauuagauu
              *********************	3:::23	3--22	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:919.miRNA:5010	ccuguua-gucucugagaaga
>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:919
	gguugguuuguuucuugguuuuuuuuuacugguuaagaguuuugaauuuugauguaacaaccucggccuguuagucucugagaagagaauccuucuaucucacuaaggauuagauucuguuguggagaaucugaucauguggauuuggauggauuucaaggagauauaauaagucc
	(((((...((..((..(((((.((((((.....))))))....)))))..))..)).)))))..(((.(((((((((((..((((...((((....(((.(((....(((((((((((.......)))))))))))..))))))..))))...))))..)))))).))))).))).

###########################################################################################################################

>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.345.0	is_MIRNA
	VAL:	3.51	MeanVal:	25.1489893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacaac-cucggccuguua-gucucugagaagagaauccuucuaucucacuaaggauuagauucu
            +++++--|++-+++-+++++|++++++--++++---++++----+++-+++----+++++++++++
            +++++---++-+++-+++++-++++++--++++---++++--||+++|+++--||+++++++++++
    REV:    guugugaagaccugaauaauauagaggaacuuuagguagguu--uag-gugua--cuagucuaaga
             *********************	2:::22	2--20	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:920.miRNA:5011	aacaac-cucggccuguua-g
              *********************	3:::23	3--21	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:920.miRNA:5012	acaac-cucggccuguua-gu
                *********************	5:::25	5--23	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:920.miRNA:5013	aac-cucggccuguua-gucu
                                                        *********************	45:::65	43--63	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:920.miRNA:5014	aucucacuaaggauuagauuc
                                                         *********************	46:::66	44--64	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:920.miRNA:5015	ucucacuaaggauuagauucu
                                                       *********************	44:::64	42--62	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:920.miRNA:5016	uaucucacuaaggauuagauu
>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:920
	gguuaagaguuuugaauuuugauguaacaaccucggccuguuagucucugagaagagaauccuucuaucucacuaaggauuagauucuguuguggagaaucugaucauguggauuuggauggauuucaaggagauauaauaaguccagaaguguugauaugaaugaagugcaauauaucugcauuuuc
	.(((((((........))))))).(((((..((.(((.(((((((((((..((((...((((....(((.(((....(((((((((((.......)))))))))))..))))))..))))...))))..)))))).))))).))).))...)))))........((((((((.......)))))))).

###########################################################################################################################

>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.362.0	is_MIRNA
	VAL:	3.17	MeanVal:	25.7891733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugaugu-aacaac-cucggccuguua-gucucugagaagagaauccuucuaucucacuaaggauuagauucu
            ++-++++|++++--|++-+++-+++++|++++++--++++---++++----+++-+++----+++++++++++
            ++-++++-++++---++-+++-+++++-++++++--++++---++++--||+++|+++--||+++++++++++
    REV:    aaguauaguugugaagaccugaauaauauagaggaacuuuagguagguu--uag-gugua--cuagucuaaga
                  *********************	7:::27	7--25	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:921.miRNA:5017	u-aacaac-cucggccuguua
                    *********************	9:::29	8--26	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:921.miRNA:5018	aacaac-cucggccuguua-g
               *********************	4:::24	4--22	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:921.miRNA:5019	augu-aacaac-cucggccug
                     *********************	10:::30	9--27	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:921.miRNA:5020	acaac-cucggccuguua-gu
                 *********************	6:::26	6--24	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:921.miRNA:5021	gu-aacaac-cucggccuguu
                *********************	5:::25	5--23	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:921.miRNA:5022	ugu-aacaac-cucggccugu
>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:921
	uuugauguaacaaccucggccuguuagucucugagaagagaauccuucuaucucacuaaggauuagauucuguuguggagaaucugaucauguggauuuggauggauuucaaggagauauaauaaguccagaaguguugauaugaaugaagugcaauauaucugcauuuuc
	.((.((((((((..((.(((.(((((((((((..((((...((((....(((.(((....(((((((((((.......)))))))))))..))))))..))))...))))..)))))).))))).))).))...)))).)))).)).((((((((.......)))))))).

###########################################################################################################################

>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.368.0	is_MIRNA
	VAL:	3.51	MeanVal:	25.1489893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaacaac-cucggccuguua-gucucugagaagagaauccuucuaucucacuaaggauuagauucu
            +++++--|++-+++-+++++|++++++--++++---++++----+++-+++----+++++++++++
            +++++---++-+++-+++++-++++++--++++---++++--||+++|+++--||+++++++++++
    REV:    guugugaagaccugaauaauauagaggaacuuuagguagguu--uag-gugua--cuagucuaaga
             *********************	2:::22	2--20	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:922.miRNA:5023	aacaac-cucggccuguua-g
              *********************	3:::23	3--21	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:922.miRNA:5024	acaac-cucggccuguua-gu
                *********************	5:::25	5--23	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:922.miRNA:5025	aac-cucggccuguua-gucu
                                                        *********************	45:::65	43--63	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:922.miRNA:5026	aucucacuaaggauuagauuc
                                                         *********************	46:::66	44--64	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:922.miRNA:5027	ucucacuaaggauuagauucu
                                                       *********************	44:::64	42--62	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:922.miRNA:5028	uaucucacuaaggauuagauu
>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:922
	guaacaaccucggccuguuagucucugagaagagaauccuucuaucucacuaaggauuagauucuguuguggagaaucugaucauguggauuuggauggauuucaaggagauauaauaaguccagaaguguugauaugaaugaagugcaauauaucugcauuuuc
	.(((((..((.(((.(((((((((((..((((...((((....(((.(((....(((((((((((.......)))))))))))..))))))..))))...))))..)))))).))))).))).))...)))))........((((((((.......)))))))).

###########################################################################################################################

>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.371.0	is_MIRNA
	VAL:	1.87	MeanVal:	9.40840099999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caac-cuc---ggccuguua-gucucugagaagagaauccuucuaucucacuaaggauuagauucu
            ++++|++-|||+++-+++++|++++++--++++---++++----+++-+++----+++++++++++
            ++++-++----+++-+++++-++++++--++++---++++--||+++|+++--||+++++++++++
    REV:    guugugaagaccugaauaauauagaggaacuuuagguagguu--uag-gugua--cuagucuaaga
                                                        *********************	45:::65	40--60	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:923.miRNA:5029	aucucacuaaggauuagauuc
                                                         *********************	46:::66	41--61	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:923.miRNA:5030	ucucacuaaggauuagauucu
                                                       *********************	44:::64	39--59	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:923.miRNA:5031	uaucucacuaaggauuagauu
                       *********************	12:::32	8--27	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:923.miRNA:5032	ggccuguua-gucucugagaa
                         *********************	14:::34	10--29	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:923.miRNA:5033	ccuguua-gucucugagaaga
>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:923
	acaaccucggccuguuagucucugagaagagaauccuucuaucucacuaaggauuagauucuguuguggagaaucugaucauguggauuuggauggauuucaaggagauauaauaaguccagaaguguugauaugaaugaagugcaauauaucugcauuuuc
	.((((((.(((.(((((((((((..((((...((((....(((.(((....(((((((((((.......)))))))))))..))))))..))))...))))..)))))).))))).)))....)).))))........((((((((.......)))))))).

###########################################################################################################################

>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.375.0	is_MIRNA
	VAL:	2.56	MeanVal:	12.8719775	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucggccuguua-gucucugagaagagaauccuucuaucucacuaaggauuagauucu
            ++-+++-+++++|++++++--++++---++++----+++-+++----+++++++++++
            ++-+++-+++++-++++++--++++---++++--||+++|+++--||+++++++++++
    REV:    gaccugaauaauauagaggaacuuuagguagguu--uag-gugua--cuagucuaaga
                                                *********************	37:::57	36--56	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:924.miRNA:5034	aucucacuaaggauuagauuc
                                                 *********************	38:::58	37--57	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:924.miRNA:5035	ucucacuaaggauuagauucu
                                               *********************	36:::56	35--55	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:924.miRNA:5036	uaucucacuaaggauuagauu
               *********************	4:::24	4--23	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:924.miRNA:5037	ggccuguua-gucucugagaa
                 *********************	6:::26	6--25	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:924.miRNA:5038	ccuguua-gucucugagaaga
>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:924
	ccucggccuguuagucucugagaagagaauccuucuaucucacuaaggauuagauucuguuguggagaaucugaucauguggauuuggauggauuucaaggagauauaauaaguccaga
	.((.(((.(((((((((((..((((...((((....(((.(((....(((((((((((.......)))))))))))..))))))..))))...))))..)))))).))))).))).)).

###########################################################################################################################

>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.378.0	is_MIRNA
	VAL:	2.61	MeanVal:	10.7871856666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccuguua-gucucugagaagagaauccuucuaucucacuaaggauuagauucu
            +++-+++++|++++++--++++---++++----+++-+++----+++++++++++
            +++-+++++-++++++--++++---++++--||+++|+++--||+++++++++++
    REV:    cugaauaauauagaggaacuuuagguagguu--uag-gugua--cuagucuaaga
                                             *********************	34:::54	33--53	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:925.miRNA:5039	aucucacuaaggauuagauuc
                                              *********************	35:::55	34--54	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:925.miRNA:5040	ucucacuaaggauuagauucu
                                            *********************	33:::53	32--52	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:925.miRNA:5041	uaucucacuaaggauuagauu
              *********************	3:::23	3--22	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:925.miRNA:5042	ccuguua-gucucugagaaga
>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:925
	cggccuguuagucucugagaagagaauccuucuaucucacuaaggauuagauucuguuguggagaaucugaucauguggauuuggauggauuucaaggagauauaauaaguccagaaguguugauaugaaugaagugcaauauaucugcauuuuc
	.(((.(((((((((((..((((...((((....(((.(((....(((((((((((.......)))))))))))..))))))..))))...))))..)))))).))))).)))..(((((((.((((((..((.....)).)))))).))))))).

###########################################################################################################################

>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.382.0	is_MIRNA
	VAL:	1.95	MeanVal:	6.49639666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguua-gucucugagaagagaauccuucuaucucacuaaggauuagauucu
            +++++|++++++--++++---++++----+++-+++----+++++++++++
            +++++-++++++--++++---++++--||+++|+++--||+++++++++++
    REV:    auaauauagaggaacuuuagguagguu--uag-gugua--cuagucuaaga
                                         *********************	30:::50	29--49	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:926.miRNA:5043	aucucacuaaggauuagauuc
                                          *********************	31:::51	30--50	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:926.miRNA:5044	ucucacuaaggauuagauucu
                                        *********************	29:::49	28--48	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:926.miRNA:5045	uaucucacuaaggauuagauu
>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:926
	cuguuagucucugagaagagaauccuucuaucucacuaaggauuagauucuguuguggagaaucugaucauguggauuuggauggauuucaaggagauauaauaaguccagaaguguugauaugaaugaagugcaauauaucugcauuuuc
	.(((((((((((..((((...((((....(((.(((....(((((((((((.......)))))))))))..))))))..))))...))))..)))))).)))))....((((.((((((.(((.......))))))))).)))).......

###########################################################################################################################

>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.387.0	is_MIRNA
	VAL:	2.13	MeanVal:	7.11699283333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucucugagaagagaauccuucuaucucacuaaggauuagauucu
            ++++++--++++---++++----+++-+++----+++++++++++
            ++++++--++++---++++--||+++|+++--||+++++++++++
    REV:    uagaggaacuuuagguagguu--uag-gugua--cuagucuaaga
                                   *********************	24:::44	24--44	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5046	aucucacuaaggauuagauuc
                                    *********************	25:::45	25--45	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5047	ucucacuaaggauuagauucu
                                  *********************	23:::43	23--43	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:927.miRNA:5048	uaucucacuaaggauuagauu
>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:927
	agucucugagaagagaauccuucuaucucacuaaggauuagauucuguuguggagaaucugaucauguggauuuggauggauuucaaggagauauaauaaguccagaaguguugauaugaaugaagugcaauauaucugcauuuu
	.((((((..((((...((((....(((.(((....(((((((((((.......)))))))))))..))))))..))))...))))..)))))).....((((.((((.((((((.(((.......))))))))).)))).)))).

###########################################################################################################################

>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.398.0	is_MIRNA
	VAL:	6.15	MeanVal:	20.557032	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaauccuucuauc-ucacuaaggauuagauucu
            +++-++++-++++--|++++----+++++++++++
            +++|++++-++++---++++--||+++++++++++
    REV:    cuu-uagguagguuuaggugua--cuagucuaaga
                        *********************	13:::33	13--32	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:928.miRNA:5049	auc-ucacuaaggauuagauu
             *********************	2:::22	2--21	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:928.miRNA:5050	agaauccuucuauc-ucacua
                         *********************	14:::34	14--33	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:928.miRNA:5051	uc-ucacuaaggauuagauuc
                          *********************	15:::35	15--34	>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:928.miRNA:5052	c-ucacuaaggauuagauucu
>>FLAXSQ23-RP-003-A06-30NOV2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:928
	agagaauccuucuaucucacuaaggauuagauucuguuguggagaaucugaucauguggauuuggauggauuucaaggagauauaauaagucca
	.(((.((((.((((..((((....(((((((((((.......)))))))))))..))))...)))).)))))))..(((...........))).

###########################################################################################################################

>FLAXSQ24-RP-004-G12-30NOV2007-084--.406.0	is_MIRNA
	VAL:	2.56	MeanVal:	9.2277185	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugccccgagugucaccguca------cauggagaagua
            ++-+++--++++++++-+++++||||||+++++--+++++
            ++|+++--++++++++-+++++------+++++--+++++
    REV:    cu-cgguacucacgguaguaguaccgucguauccuuucau
             *********************	2:::22	2--22	>>FLAXSQ24-RP-004-G12-30NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:929.miRNA:5053	augccccgagugucaccguca
              *********************	3:::23	3--22	>>FLAXSQ24-RP-004-G12-30NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:929.miRNA:5054	ugccccgagugucaccguca-
>>FLAXSQ24-RP-004-G12-30NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:929
	agaugccccgagugucaccgucacauggagaaguacacuacuuuccuaugcugccaugaugauggcacucauggcucg
	.((.(((..((((((((.((((((((((..(((((...)))))..)))))......))))).))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1007--.500.0	is_MIRNA
	VAL:	3.10	MeanVal:	32.4787143333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaguucgaggcuugcaugucgccggaggauucgcc
            +++++++-++-++++++++++-+++-++++--+++
            +++++++|++-++++++++++-+++|++++||+++
    REV:    guuaggc-ccuaacguacagcagcc-ccua--cgg
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSBE1NG-Contig1007--.Lu0910.pre-miRNA:930.miRNA:5055	gcuugcaugucgccggaggau
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSBE1NG-Contig1007--.Lu0910.pre-miRNA:930.miRNA:5056	ggcuugcaugucgccggagga
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSBE1NG-Contig1007--.Lu0910.pre-miRNA:930.miRNA:5057	cuugcaugucgccggaggauu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig1007--.Lu0910.pre-miRNA:930.miRNA:5058	aguucgaggcuugcaugucgc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig1007--.Lu0910.pre-miRNA:930.miRNA:5059	uucgaggcuugcaugucgccg
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSBE1NG-Contig1007--.Lu0910.pre-miRNA:930.miRNA:5060	gaggcuugcaugucgccggag
>>LUSBE1NG-Contig1007--.Lu0910.pre-miRNA:930
	caaacuccgaauucguaguucgaggcuugcaugucgccggaggauucgccggaggcauccccgacgacaugcaaucccggauugaaauaaaaauagaaaaaacgucaguagaaggagggguuuc
	.(((((((...(((.(((((((.((.((((((((((.(((.((((..(((...)))))))))).)))))))))).))))))))).................((....)).)))...))))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1496--.468.0	is_MIRNA
	VAL:	22.36	MeanVal:	178.021909333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugcc
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
    REV:    ggucuucuccuuaguaguggaaguguggguaaugacgg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:931.miRNA:5061	cagacucggaaucaucaaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:931.miRNA:5062	agacucggaaucaucaaaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:931.miRNA:5063	gacucggaaucaucaaaagua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:931.miRNA:5064	acucggaaucaucaaaaguau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:931.miRNA:5065	cucggaaucaucaaaaguaua
>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:931
	guaggguuacuuaguguuucuagugggugagggcgauugagaaaugccuugagggcagcacucuuugaugacuuuccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugccugaaggcaguaaugggugugaaggugaugauuccucuucuggcuggaggauaaauaucuugccgagaggugaguauaacauccucugcuuauucagacaugggugggaccuga
	.((((.(((((((.((((.....((((((((..(((..(((...((((.....))))...))).)))........(((((...((((((((((....(((((.....((((((....)))))).....)))))....))))))))))...)))))..(((((((...(((((..((....))..)).)))..))))))).)))))))))))))))))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1496--.468.1	is_MIRNA
	VAL:	22.36	MeanVal:	178.021909333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugcc
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
    REV:    ggucuucuccuuaguaguggaaguguggguaaugacgg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:932.miRNA:5066	cagacucggaaucaucaaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:932.miRNA:5067	agacucggaaucaucaaaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:932.miRNA:5068	gacucggaaucaucaaaagua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:932.miRNA:5069	acucggaaucaucaaaaguau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:932.miRNA:5070	cucggaaucaucaaaaguaua
>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:932
	guaggguuacuuaguguuucuagugggugagggcgauugagaaaugccuugagggcagcacucuuugaugacuuuccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugccugaaggcaguaaugggugugaaggugaugauuccucuucuggcuggaggauaaauaucuugccgagaggugaguauaacauccucugcuuauucagacaugggugggaccuga
	.((((.(((((((.((((.....((((((((..(((..(((...((((.....))))...))).)))........(((((...((((((((((....(((((.....((((((....)))))).....)))))....))))))))))...)))))..(((((((......((..((....))..))......))))))).)))))))))))))))))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1496--.477.0	is_MIRNA
	VAL:	22.36	MeanVal:	178.021909333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugcc
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
    REV:    ggucuucuccuuaguaguggaaguguggguaaugacgg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:933.miRNA:5071	cagacucggaaucaucaaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:933.miRNA:5072	agacucggaaucaucaaaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:933.miRNA:5073	gacucggaaucaucaaaagua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:933.miRNA:5074	acucggaaucaucaaaaguau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:933.miRNA:5075	cucggaaucaucaaaaguaua
>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:933
	cuuaguguuucuagugggugagggcgauugagaaaugccuugagggcagcacucuuugaugacuuuccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugccugaaggcaguaaugggugugaaggugaugauuccucuucuggcuggaggauaaauaucuugccgagaggugaguauaacauccucugcuuauucagacaugggugggaccuga
	.((((.(((((..(((..(((((((....(((...((((.....))))...)))............(((((...((((((((((....(((((.....((((((....)))))).....)))))....))))))))))...)))))..(((((((...(((((..((....))..)).)))..))))))))))..))))..)))....)))))))))

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1496--.477.1	is_MIRNA
	VAL:	22.36	MeanVal:	178.021909333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugcc
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
    REV:    ggucuucuccuuaguaguggaaguguggguaaugacgg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:934.miRNA:5076	cagacucggaaucaucaaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:934.miRNA:5077	agacucggaaucaucaaaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:934.miRNA:5078	gacucggaaucaucaaaagua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:934.miRNA:5079	acucggaaucaucaaaaguau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:934.miRNA:5080	cucggaaucaucaaaaguaua
>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:934
	cuuaguguuucuagugggugagggcgauugagaaaugccuugagggcagcacucuuugaugacuuuccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugccugaaggcaguaaugggugugaaggugaugauuccucuucuggcuggaggauaaauaucuugccgagaggugaguauaacauccucugcuuauucagacaugggugggaccuga
	.((((.(((((..(((..(((((((....(((...((((.....))))...)))............(((((...((((((((((....(((((.....((((((....)))))).....)))))....))))))))))...)))))..(((((((......((..((....))..))......))))))))))..))))..)))....)))))))))

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1496--.483.0	is_MIRNA
	VAL:	22.36	MeanVal:	178.021909333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugcc
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
    REV:    ggucuucuccuuaguaguggaaguguggguaaugacgg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:935.miRNA:5081	cagacucggaaucaucaaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:935.miRNA:5082	agacucggaaucaucaaaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:935.miRNA:5083	gacucggaaucaucaaaagua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:935.miRNA:5084	acucggaaucaucaaaaguau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:935.miRNA:5085	cucggaaucaucaaaaguaua
>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:935
	guuucuagugggugagggcgauugagaaaugccuugagggcagcacucuuugaugacuuuccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugccugaaggcaguaaugggugugaaggugaugauuccucuucuggcuggaggauaaauaucuugccgagaggugaguauaacauccucugcuuauucagacauggguggga
	(((..(((.(((((...((..(((((......)))))..))..))))).)))..)))...(((((...((((((((((....(((((.....((((((....)))))).....)))))....))))))))))...)))))..(((((((...(((((..((....))..)).)))..))))))).((((((((....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1496--.483.1	is_MIRNA
	VAL:	22.36	MeanVal:	178.021909333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugcc
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
    REV:    ggucuucuccuuaguaguggaaguguggguaaugacgg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:936.miRNA:5086	cagacucggaaucaucaaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:936.miRNA:5087	agacucggaaucaucaaaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:936.miRNA:5088	gacucggaaucaucaaaagua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:936.miRNA:5089	acucggaaucaucaaaaguau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:936.miRNA:5090	cucggaaucaucaaaaguaua
>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:936
	guuucuagugggugagggcgauugagaaaugccuugagggcagcacucuuugaugacuuuccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugccugaaggcaguaaugggugugaaggugaugauuccucuucuggcuggaggauaaauaucuugccgagaggugaguauaacauccucugcuuauucagacauggguggga
	(((..(((.(((((...((..(((((......)))))..))..))))).)))..)))...(((((...((((((((((....(((((.....((((((....)))))).....)))))....))))))))))...)))))..(((((((......((..((....))..))......))))))).((((((((....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1496--.492.0	is_MIRNA
	VAL:	22.36	MeanVal:	178.021909333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugcc
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
    REV:    ggucuucuccuuaguaguggaaguguggguaaugacgg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:937.miRNA:5091	cagacucggaaucaucaaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:937.miRNA:5092	agacucggaaucaucaaaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:937.miRNA:5093	gacucggaaucaucaaaagua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:937.miRNA:5094	acucggaaucaucaaaaguau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:937.miRNA:5095	cucggaaucaucaaaaguaua
>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:937
	gggugagggcgauugagaaaugccuugagggcagcacucuuugaugacuuuccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugccugaaggcaguaaugggugugaaggugaugauuccucuucuggcuggaggauaaauaucuugccgagaggugaguauaacauccucugcuuauucagacauggguggga
	(((((...((..(((((......)))))..))..)))))............(((((...((((((((((....(((((.....((((((....)))))).....)))))....))))))))))...)))))..(((((((......((..((....))..))......))))))).((((((((....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1496--.492.1	is_MIRNA
	VAL:	22.36	MeanVal:	178.021909333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugcc
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
    REV:    ggucuucuccuuaguaguggaaguguggguaaugacgg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:938.miRNA:5096	cagacucggaaucaucaaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:938.miRNA:5097	agacucggaaucaucaaaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:938.miRNA:5098	gacucggaaucaucaaaagua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:938.miRNA:5099	acucggaaucaucaaaaguau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:938.miRNA:5100	cucggaaucaucaaaaguaua
>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:938
	gggugagggcgauugagaaaugccuugagggcagcacucuuugaugacuuuccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugccugaaggcaguaaugggugugaaggugaugauuccucuucuggcuggaggauaaauaucuugccgagaggugaguauaacauccucugcuuauucagacauggguggga
	(((((...((..(((((......)))))..))..)))))............(((((...((((((((((....(((((.....((((((....)))))).....)))))....))))))))))...)))))..(((((((...(((((..((....))..)).)))..))))))).((((((((....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1496--.496.0	is_MIRNA
	VAL:	22.36	MeanVal:	178.021909333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugcc
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
    REV:    ggucuucuccuuaguaguggaaguguggguaaugacgg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:939.miRNA:5101	cagacucggaaucaucaaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:939.miRNA:5102	agacucggaaucaucaaaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:939.miRNA:5103	gacucggaaucaucaaaagua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:939.miRNA:5104	acucggaaucaucaaaaguau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:939.miRNA:5105	cucggaaucaucaaaaguaua
>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:939
	gagggcgauugagaaaugccuugagggcagcacucuuugaugacuuuccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugccugaaggcaguaaugggugugaaggugaugauuccucuucuggcuggaggauaaauaucuugccgagaggugaguauaacauccucugcuuauucagacaugggugggaccug
	.(((.(((..(((...((((.....))))...))).)))........(((((...((((((((((....(((((.....((((((....)))))).....)))))....))))))))))...)))))..(((((((......((..((....))..))......))))))).((((((((....)))))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1496--.496.1	is_MIRNA
	VAL:	22.36	MeanVal:	178.021909333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugcc
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
    REV:    ggucuucuccuuaguaguggaaguguggguaaugacgg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:940.miRNA:5106	cagacucggaaucaucaaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:940.miRNA:5107	agacucggaaucaucaaaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:940.miRNA:5108	gacucggaaucaucaaaagua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:940.miRNA:5109	acucggaaucaucaaaaguau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:940.miRNA:5110	cucggaaucaucaaaaguaua
>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:940
	gagggcgauugagaaaugccuugagggcagcacucuuugaugacuuuccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugccugaaggcaguaaugggugugaaggugaugauuccucuucuggcuggaggauaaauaucuugccgagaggugaguauaacauccucugcuuauucagacaugggugggaccug
	.(((.(((..(((...((((.....))))...))).)))........(((((...((((((((((....(((((.....((((((....)))))).....)))))....))))))))))...)))))..(((((((...(((((..((....))..)).)))..))))))).((((((((....)))))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1496--.500.0	is_MIRNA
	VAL:	22.36	MeanVal:	178.021909333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugcc
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
    REV:    ggucuucuccuuaguaguggaaguguggguaaugacgg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:941.miRNA:5111	cagacucggaaucaucaaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:941.miRNA:5112	agacucggaaucaucaaaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:941.miRNA:5113	gacucggaaucaucaaaagua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:941.miRNA:5114	acucggaaucaucaaaaguau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:941.miRNA:5115	cucggaaucaucaaaaguaua
>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:941
	gcgauugagaaaugccuugagggcagcacucuuugaugacuuuccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugccugaaggcaguaaugggugugaaggugaugauuccucuucuggcuggaggauaaauaucuugccgagaggugaguauaacauccucugcuuauucagacauggguggga
	.(((..(((...((((.....))))...))).)))........(((((...((((((((((....(((((.....((((((....)))))).....)))))....))))))))))...)))))..(((((((......((..((....))..))......))))))).((((((((....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1496--.500.1	is_MIRNA
	VAL:	22.36	MeanVal:	178.021909333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugcc
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
    REV:    ggucuucuccuuaguaguggaaguguggguaaugacgg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:942.miRNA:5116	cagacucggaaucaucaaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:942.miRNA:5117	agacucggaaucaucaaaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:942.miRNA:5118	gacucggaaucaucaaaagua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:942.miRNA:5119	acucggaaucaucaaaaguau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:942.miRNA:5120	cucggaaucaucaaaaguaua
>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:942
	gcgauugagaaaugccuugagggcagcacucuuugaugacuuuccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugccugaaggcaguaaugggugugaaggugaugauuccucuucuggcuggaggauaaauaucuugccgagaggugaguauaacauccucugcuuauucagacauggguggga
	.(((..(((...((((.....))))...))).)))........(((((...((((((((((....(((((.....((((((....)))))).....)))))....))))))))))...)))))..(((((((...(((((..((....))..)).)))..))))))).((((((((....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1496--.506.0	is_MIRNA
	VAL:	22.36	MeanVal:	178.021909333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugcc
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
    REV:    ggucuucuccuuaguaguggaaguguggguaaugacgg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:943.miRNA:5121	cagacucggaaucaucaaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:943.miRNA:5122	agacucggaaucaucaaaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:943.miRNA:5123	gacucggaaucaucaaaagua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:943.miRNA:5124	acucggaaucaucaaaaguau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:943.miRNA:5125	cucggaaucaucaaaaguaua
>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:943
	gagaaaugccuugagggcagcacucuuugaugacuuuccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugccugaaggcaguaaugggugugaaggugaugauuccucuucuggcuggaggauaaauaucuugccgagaggugaguauaacauccucugcuuauucagacauggguggga
	(((...((((.....))))...)))............(((((...((((((((((....(((((.....((((((....)))))).....)))))....))))))))))...)))))..(((((((......((..((....))..))......))))))).((((((((....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1496--.506.1	is_MIRNA
	VAL:	22.36	MeanVal:	178.021909333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugcc
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
    REV:    ggucuucuccuuaguaguggaaguguggguaaugacgg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:944.miRNA:5126	cagacucggaaucaucaaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:944.miRNA:5127	agacucggaaucaucaaaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:944.miRNA:5128	gacucggaaucaucaaaagua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:944.miRNA:5129	acucggaaucaucaaaaguau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:944.miRNA:5130	cucggaaucaucaaaaguaua
>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:944
	gagaaaugccuugagggcagcacucuuugaugacuuuccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugccugaaggcaguaaugggugugaaggugaugauuccucuucuggcuggaggauaaauaucuugccgagaggugaguauaacauccucugcuuauucagacauggguggga
	(((...((((.....))))...)))............(((((...((((((((((....(((((.....((((((....)))))).....)))))....))))))))))...)))))..(((((((...(((((..((....))..)).)))..))))))).((((((((....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1496--.511.0	is_MIRNA
	VAL:	22.36	MeanVal:	178.021909333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugcc
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
    REV:    ggucuucuccuuaguaguggaaguguggguaaugacgg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:945.miRNA:5131	cagacucggaaucaucaaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:945.miRNA:5132	agacucggaaucaucaaaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:945.miRNA:5133	gacucggaaucaucaaaagua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:945.miRNA:5134	acucggaaucaucaaaaguau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:945.miRNA:5135	cucggaaucaucaaaaguaua
>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:945
	augccuugagggcagcacucuuugaugacuuuccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugccugaaggcaguaaugggugugaaggugaugauuccucuucuggcuggaggauaaauaucuugccgagaggugaguauaacauccucugcuuauucagacaugggugg
	.((((.....)))).(((((.....(((....(((((...((((((((((....(((((.....((((((....)))))).....)))))....))))))))))...)))))..(((((((...(((((..((....))..)).)))..)))))))......))).....))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1496--.511.1	is_MIRNA
	VAL:	22.36	MeanVal:	178.021909333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugcc
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
    REV:    ggucuucuccuuaguaguggaaguguggguaaugacgg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:946.miRNA:5136	cagacucggaaucaucaaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:946.miRNA:5137	agacucggaaucaucaaaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:946.miRNA:5138	gacucggaaucaucaaaagua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:946.miRNA:5139	acucggaaucaucaaaaguau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:946.miRNA:5140	cucggaaucaucaaaaguaua
>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:946
	augccuugagggcagcacucuuugaugacuuuccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugccugaaggcaguaaugggugugaaggugaugauuccucuucuggcuggaggauaaauaucuugccgagaggugaguauaacauccucugcuuauucagacaugggugg
	.((((.....)))).(((((.....(((....(((((...((((((((((....(((((.....((((((....)))))).....)))))....))))))))))...)))))..(((((((......((..((....))..))......)))))))......))).....))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1496--.518.0	is_MIRNA
	VAL:	22.36	MeanVal:	178.021909333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugcc
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
    REV:    ggucuucuccuuaguaguggaaguguggguaaugacgg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:947.miRNA:5141	cagacucggaaucaucaaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:947.miRNA:5142	agacucggaaucaucaaaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:947.miRNA:5143	gacucggaaucaucaaaagua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:947.miRNA:5144	acucggaaucaucaaaaguau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:947.miRNA:5145	cucggaaucaucaaaaguaua
>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:947
	gagggcagcacucuuugaugacuuuccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugccugaaggcaguaaugggugugaaggugaugauuccucuucuggcuggaggauaaauaucuugccgagaggugaguauaacauccucugcuuauucagacaugggugggaccug
	.(((....(((((.....(((....(((((...((((((((((....(((((.....((((((....)))))).....)))))....))))))))))...)))))..(((((((...(((((..((....))..)).)))..)))))))......))).....)))))...))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1496--.518.1	is_MIRNA
	VAL:	22.36	MeanVal:	178.021909333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugcc
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
    REV:    ggucuucuccuuaguaguggaaguguggguaaugacgg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:948.miRNA:5146	cagacucggaaucaucaaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:948.miRNA:5147	agacucggaaucaucaaaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:948.miRNA:5148	gacucggaaucaucaaaagua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:948.miRNA:5149	acucggaaucaucaaaaguau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:948.miRNA:5150	cucggaaucaucaaaaguaua
>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:948
	gagggcagcacucuuugaugacuuuccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugccugaaggcaguaaugggugugaaggugaugauuccucuucuggcuggaggauaaauaucuugccgagaggugaguauaacauccucugcuuauucagacaugggugggaccug
	.(((....(((((.....(((....(((((...((((((((((....(((((.....((((((....)))))).....)))))....))))))))))...)))))..(((((((......((..((....))..))......)))))))......))).....)))))...))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1496--.525.0	is_MIRNA
	VAL:	22.36	MeanVal:	178.021909333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugcc
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
    REV:    ggucuucuccuuaguaguggaaguguggguaaugacgg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:949.miRNA:5151	cagacucggaaucaucaaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:949.miRNA:5152	agacucggaaucaucaaaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:949.miRNA:5153	gacucggaaucaucaaaagua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:949.miRNA:5154	acucggaaucaucaaaaguau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:949.miRNA:5155	cucggaaucaucaaaaguaua
>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:949
	gcacucuuugaugacuuuccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugccugaaggcaguaaugggugugaaggugaugauuccucuucuggcuggaggauaaauaucuugccgagaggugaguauaacauccucugcuuauucagacaugggugg
	.(((((.....(((....(((((...((((((((((....(((((.....((((((....)))))).....)))))....))))))))))...)))))..(((((((......((..((....))..))......)))))))......))).....))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1496--.525.1	is_MIRNA
	VAL:	22.36	MeanVal:	178.021909333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugcc
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
    REV:    ggucuucuccuuaguaguggaaguguggguaaugacgg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:950.miRNA:5156	cagacucggaaucaucaaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:950.miRNA:5157	agacucggaaucaucaaaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:950.miRNA:5158	gacucggaaucaucaaaagua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:950.miRNA:5159	acucggaaucaucaaaaguau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:950.miRNA:5160	cucggaaucaucaaaaguaua
>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:950
	gcacucuuugaugacuuuccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugccugaaggcaguaaugggugugaaggugaugauuccucuucuggcuggaggauaaauaucuugccgagaggugaguauaacauccucugcuuauucagacaugggugg
	.(((((.....(((....(((((...((((((((((....(((((.....((((((....)))))).....)))))....))))))))))...)))))..(((((((...(((((..((....))..)).)))..)))))))......))).....))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1496--.542.0	is_MIRNA
	VAL:	22.36	MeanVal:	178.021909333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugcc
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
    REV:    ggucuucuccuuaguaguggaaguguggguaaugacgg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:951.miRNA:5161	cagacucggaaucaucaaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:951.miRNA:5162	agacucggaaucaucaaaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:951.miRNA:5163	gacucggaaucaucaaaagua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:951.miRNA:5164	acucggaaucaucaaaaguau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:951.miRNA:5165	cucggaaucaucaaaaguaua
>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:951
	uccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugccugaaggcaguaaugggugugaaggugaugauuccucuucuggcuggaggauaaauaucuugccgagaggugaguauaacauccucugcuuauucagacauggguggga
	.(((((...((((((((((....(((((.....((((((....)))))).....)))))....))))))))))...)))))..(((((((...(((((..((....))..)).)))..))))))).((((((((....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1496--.542.1	is_MIRNA
	VAL:	22.36	MeanVal:	178.021909333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugcc
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
            +++++---++++++++++----+++++-----++++++
    REV:    ggucuucuccuuaguaguggaaguguggguaaugacgg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:952.miRNA:5166	cagacucggaaucaucaaaag
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:952.miRNA:5167	agacucggaaucaucaaaagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:952.miRNA:5168	gacucggaaucaucaaaagua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:952.miRNA:5169	acucggaaucaucaaaaguau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:952.miRNA:5170	cucggaaucaucaaaaguaua
>>LUSBE1NG-Contig1496--.Lu0910.pre-miRNA:952
	uccagacucggaaucaucaaaaguauauagggcacugccugaaggcaguaaugggugugaaggugaugauuccucuucuggcuggaggauaaauaucuugccgagaggugaguauaacauccucugcuuauucagacauggguggga
	.(((((...((((((((((....(((((.....((((((....)))))).....)))))....))))))))))...)))))..(((((((......((..((....))..))......))))))).((((((((....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1554--.447.0	is_MIRNA
	VAL:	15.60	MeanVal:	154.190562166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagaacca---gagu--ggagau-aagaagaaac
            ++++++-++|||+++-||+++++-|++++++++++
            ++++++-++---+++---+++++--++++++++++
    REV:    acucuuuguuuucucuuuccucuucuuuuucuuug
                         *********************	14:::34	11--28	>>LUSBE1NG-Contig1554--.Lu0910.pre-miRNA:953.miRNA:5171	agu--ggagau-aagaagaaa
                        *********************	13:::33	10--27	>>LUSBE1NG-Contig1554--.Lu0910.pre-miRNA:953.miRNA:5172	gagu--ggagau-aagaagaa
                          *********************	15:::35	12--29	>>LUSBE1NG-Contig1554--.Lu0910.pre-miRNA:953.miRNA:5173	gu--ggagau-aagaagaaac
              *********************	3:::23	3--18	>>LUSBE1NG-Contig1554--.Lu0910.pre-miRNA:953.miRNA:5174	agaacca---gagu--ggaga
                       *********************	12:::32	10--26	>>LUSBE1NG-Contig1554--.Lu0910.pre-miRNA:953.miRNA:5175	-gagu--ggagau-aagaaga
               *********************	4:::24	4--19	>>LUSBE1NG-Contig1554--.Lu0910.pre-miRNA:953.miRNA:5176	gaacca---gagu--ggagau
>>LUSBE1NG-Contig1554--.Lu0910.pre-miRNA:953
	cgccacucaucauugcagugguacugagaaccagaguggagauaagaagaaacauaaugaugguuuuggugcugacgguugccauaguagcggugaucuugguuucuuuuucuucuccuuucucuuuuguuucucaa
	.((((((((....)).))))))..((((((.(((((.(((((.((((((((((........(((......)))...(((..((........))..)))...))))))))))..)))))...)))...)).)))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig1554--.470.0	is_MIRNA
	VAL:	15.60	MeanVal:	154.190562166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagaacca---gagu--ggagau-aagaagaaac
            ++++++-++|||+++-||+++++-|++++++++++
            ++++++-++---+++---+++++--++++++++++
    REV:    acucuuuguuuucucuuuccucuucuuuuucuuug
                         *********************	14:::34	11--28	>>LUSBE1NG-Contig1554--.Lu0910.pre-miRNA:954.miRNA:5177	agu--ggagau-aagaagaaa
                        *********************	13:::33	10--27	>>LUSBE1NG-Contig1554--.Lu0910.pre-miRNA:954.miRNA:5178	gagu--ggagau-aagaagaa
                          *********************	15:::35	12--29	>>LUSBE1NG-Contig1554--.Lu0910.pre-miRNA:954.miRNA:5179	gu--ggagau-aagaagaaac
              *********************	3:::23	3--18	>>LUSBE1NG-Contig1554--.Lu0910.pre-miRNA:954.miRNA:5180	agaacca---gagu--ggaga
                       *********************	12:::32	10--26	>>LUSBE1NG-Contig1554--.Lu0910.pre-miRNA:954.miRNA:5181	-gagu--ggagau-aagaaga
               *********************	4:::24	4--19	>>LUSBE1NG-Contig1554--.Lu0910.pre-miRNA:954.miRNA:5182	gaacca---gagu--ggagau
>>LUSBE1NG-Contig1554--.Lu0910.pre-miRNA:954
	cugagaaccagaguggagauaagaagaaacauaaugaugguuuuggugcugacgguugccauaguagcggugaucuugguuucuuuuucuucuccuuucucuuuuguuucucaa
	.((((((.(((((.(((((.((((((((((........(((......)))...(((..((........))..)))...))))))))))..)))))...)))...)).)))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig710--.526.1	is_MIRNA
	VAL:	2.05	MeanVal:	12.06845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguggagguauucuugucguccuugucaucgg-ga
            +++++++++---++--++++++++++----+++|++
            +++++++++--|++||++++++++++--||+++-++
    REV:    uccaccuccuu-ag--uagcaggaacuc--gccgcu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:955.miRNA:5183	agguauucuugucguccuugu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:955.miRNA:5184	uggagguauucuugucguccu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:955.miRNA:5185	ggagguauucuugucguccuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:955.miRNA:5186	gagguauucuugucguccuug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:955.miRNA:5187	gguggagguauucuugucguc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:955.miRNA:5188	guggagguauucuugucgucc
>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:955
	ccacauguagagacccgucugcacgugccugaaaacaacgguguuguuggacuugucgacauccgggaacgucggcucgaacaagguggagguauucuugucguccuugucaucgggaucgucgccgcucaaggacgaugauuccuccaccuccuccacgggcucaucgcccguggccgaaacccaaaacacgccguucuuuuuggu
	.(((.((((((......)))))).))).(((((((.((((((((((((((.....))))))...(((....(((((.......(((((((((...((..((((((((((....(((((...)).)))..))))))))))))..)))))))))....(((((((.....))))))))))))..))).....)))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig710--.530.1	is_MIRNA
	VAL:	2.05	MeanVal:	12.06845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguggagguauucuugucguccuugucaucgg-ga
            +++++++++---++--++++++++++----+++|++
            +++++++++--|++||++++++++++--||+++-++
    REV:    uccaccuccuu-ag--uagcaggaacuc--gccgcu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:956.miRNA:5189	agguauucuugucguccuugu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:956.miRNA:5190	uggagguauucuugucguccu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:956.miRNA:5191	ggagguauucuugucguccuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:956.miRNA:5192	gagguauucuugucguccuug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:956.miRNA:5193	gguggagguauucuugucguc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:956.miRNA:5194	guggagguauucuugucgucc
>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:956
	auguagagacccgucugcacgugccugaaaacaacgguguuguuggacuugucgacauccgggaacgucggcucgaacaagguggagguauucuugucguccuugucaucgggaucgucgccgcucaaggacgaugauuccuccaccuccuccacgggcucaucgcccguggccgaaacccaaaacacgccguucuuuuuggugagcu
	.((((((......))))))...(((.(((((.((((((((((((((.....))))))...(((....(((((.......(((((((((...((..((((((((((....(((((...)).)))..))))))))))))..)))))))))....(((((((.....))))))))))))..))).....)))))))).)))))))).....

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig710--.545.1	is_MIRNA
	VAL:	2.05	MeanVal:	12.06845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguggagguauucuugucguccuugucaucgg-ga
            +++++++++---++--++++++++++----+++|++
            +++++++++--|++||++++++++++--||+++-++
    REV:    uccaccuccuu-ag--uagcaggaacuc--gccgcu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:957.miRNA:5195	agguauucuugucguccuugu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:957.miRNA:5196	uggagguauucuugucguccu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:957.miRNA:5197	ggagguauucuugucguccuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:957.miRNA:5198	gagguauucuugucguccuug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:957.miRNA:5199	gguggagguauucuugucguc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:957.miRNA:5200	guggagguauucuugucgucc
>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:957
	ugcacgugccugaaaacaacgguguuguuggacuugucgacauccgggaacgucggcucgaacaagguggagguauucuugucguccuugucaucgggaucgucgccgcucaaggacgaugauuccuccaccuccuccacgggcucaucgcccguggccgaaacccaaaacacgccguucuuuuuggugagcuucaaguacuuguu
	.(((.(((((((((((.((((((((((((((.....))))))...(((....(((((.......(((((((((...((..((((((((((....(((((...)).)))..))))))))))))..)))))))))....(((((((.....))))))))))))..))).....)))))))).)))))))..........)))).))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig710--.549.0	is_MIRNA
	VAL:	2.42	MeanVal:	14.28862	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguggagguauucuugucguccuugucaucgg
            +++++++++---++--++++++++++----+++
            +++++++++--|++||++++++++++--||+++
    REV:    uccaccuccuu-ag--uagcaggaacuc--gcc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:958.miRNA:5201	agguauucuugucguccuugu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:958.miRNA:5202	uggagguauucuugucguccu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:958.miRNA:5203	ggagguauucuugucguccuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:958.miRNA:5204	gagguauucuugucguccuug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:958.miRNA:5205	gguggagguauucuugucguc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:958.miRNA:5206	guggagguauucuugucgucc
>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:958
	cgugccugaaaacaacgguguuguuggacuugucgacauccgggaacgucggcucgaacaagguggagguauucuugucguccuugucaucgggaucgucgccgcucaaggacgaugauuccuccaccuccuccacgggcucaucgcccguggccgaaacccaaaacacgccguucuuuuuggugagcu
	.((..(((((((.((((((((((((((.....))))))...(((....(((((.......(((((((((...((..((((((((((....(((........)))..))))))))))))..)))))))))....(((((((.....))))))))))))..))).....)))))))).)))))))...)).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig710--.549.1	is_MIRNA
	VAL:	2.05	MeanVal:	12.06845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguggagguauucuugucguccuugucaucgg-ga
            +++++++++---++--++++++++++----+++|++
            +++++++++--|++||++++++++++--||+++-++
    REV:    uccaccuccuu-ag--uagcaggaacuc--gccgcu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:959.miRNA:5207	agguauucuugucguccuugu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:959.miRNA:5208	uggagguauucuugucguccu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:959.miRNA:5209	ggagguauucuugucguccuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:959.miRNA:5210	gagguauucuugucguccuug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:959.miRNA:5211	gguggagguauucuugucguc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:959.miRNA:5212	guggagguauucuugucgucc
>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:959
	cgugccugaaaacaacgguguuguuggacuugucgacauccgggaacgucggcucgaacaagguggagguauucuugucguccuugucaucgggaucgucgccgcucaaggacgaugauuccuccaccuccuccacgggcucaucgcccguggccgaaacccaaaacacgccguucuuuuuggugagcu
	.((..(((((((.((((((((((((((.....))))))...(((....(((((.......(((((((((...((..((((((((((....(((((...)).)))..))))))))))))..)))))))))....(((((((.....))))))))))))..))).....)))))))).)))))))...)).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig710--.561.0	is_MIRNA
	VAL:	2.42	MeanVal:	14.28862	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguggagguauucuugucguccuugucaucgg
            +++++++++---++--++++++++++----+++
            +++++++++--|++||++++++++++--||+++
    REV:    uccaccuccuu-ag--uagcaggaacuc--gcc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:960.miRNA:5213	agguauucuugucguccuugu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:960.miRNA:5214	uggagguauucuugucguccu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:960.miRNA:5215	ggagguauucuugucguccuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:960.miRNA:5216	gagguauucuugucguccuug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:960.miRNA:5217	gguggagguauucuugucguc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:960.miRNA:5218	guggagguauucuugucgucc
>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:960
	caacgguguuguuggacuugucgacauccgggaacgucggcucgaacaagguggagguauucuugucguccuugucaucgggaucgucgccgcucaaggacgaugauuccuccaccuccuccacgggcucaucgcccguggccgaaacccaaaacacgccguucuuuuuggugagcuucaagu
	.((((((((((((((.....))))))...(((....(((((.......(((((((((...((..((((((((((....(((........)))..))))))))))))..)))))))))....(((((((.....))))))))))))..))).....))))))))...(((((......))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig710--.561.1	is_MIRNA
	VAL:	2.05	MeanVal:	12.06845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguggagguauucuugucguccuugucaucgg-ga
            +++++++++---++--++++++++++----+++|++
            +++++++++--|++||++++++++++--||+++-++
    REV:    uccaccuccuu-ag--uagcaggaacuc--gccgcu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:961.miRNA:5219	agguauucuugucguccuugu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:961.miRNA:5220	uggagguauucuugucguccu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:961.miRNA:5221	ggagguauucuugucguccuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:961.miRNA:5222	gagguauucuugucguccuug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:961.miRNA:5223	gguggagguauucuugucguc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:961.miRNA:5224	guggagguauucuugucgucc
>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:961
	caacgguguuguuggacuugucgacauccgggaacgucggcucgaacaagguggagguauucuugucguccuugucaucgggaucgucgccgcucaaggacgaugauuccuccaccuccuccacgggcucaucgcccguggccgaaacccaaaacacgccguucuuuuuggugagcuucaagu
	.((((((((((((((.....))))))...(((....(((((.......(((((((((...((..((((((((((....(((((...)).)))..))))))))))))..)))))))))....(((((((.....))))))))))))..))).....))))))))...(((((......))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig710--.575.0	is_MIRNA
	VAL:	2.42	MeanVal:	14.28862	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguggagguauucuugucguccuugucaucgg
            +++++++++---++--++++++++++----+++
            +++++++++--|++||++++++++++--||+++
    REV:    uccaccuccuu-ag--uagcaggaacuc--gcc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:962.miRNA:5225	agguauucuugucguccuugu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:962.miRNA:5226	uggagguauucuugucguccu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:962.miRNA:5227	ggagguauucuugucguccuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:962.miRNA:5228	gagguauucuugucguccuug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:962.miRNA:5229	gguggagguauucuugucguc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:962.miRNA:5230	guggagguauucuugucgucc
>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:962
	gacuugucgacauccgggaacgucggcucgaacaagguggagguauucuugucguccuugucaucgggaucgucgccgcucaaggacgaugauuccuccaccuccuccacgggcucaucgcccguggccgaaacccaaaacacgccguucuuuuuggugagcuucaagua
	.(((((.........(((....(((((.......(((((((((...((..((((((((((....(((........)))..))))))))))))..)))))))))....(((((((.....))))))))))))..)))......(((((.......))))).....))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig710--.575.1	is_MIRNA
	VAL:	2.05	MeanVal:	12.06845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguggagguauucuugucguccuugucaucgg-ga
            +++++++++---++--++++++++++----+++|++
            +++++++++--|++||++++++++++--||+++-++
    REV:    uccaccuccuu-ag--uagcaggaacuc--gccgcu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:963.miRNA:5231	agguauucuugucguccuugu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:963.miRNA:5232	uggagguauucuugucguccu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:963.miRNA:5233	ggagguauucuugucguccuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:963.miRNA:5234	gagguauucuugucguccuug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:963.miRNA:5235	gguggagguauucuugucguc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:963.miRNA:5236	guggagguauucuugucgucc
>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:963
	gacuugucgacauccgggaacgucggcucgaacaagguggagguauucuugucguccuugucaucgggaucgucgccgcucaaggacgaugauuccuccaccuccuccacgggcucaucgcccguggccgaaacccaaaacacgccguucuuuuuggugagcuucaagua
	.(((((.........(((....(((((.......(((((((((...((..((((((((((....(((((...)).)))..))))))))))))..)))))))))....(((((((.....))))))))))))..)))......(((((.......))))).....))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig710--.589.0	is_MIRNA
	VAL:	2.42	MeanVal:	14.28862	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguggagguauucuugucguccuugucaucgg
            +++++++++---++--++++++++++----+++
            +++++++++--|++||++++++++++--||+++
    REV:    uccaccuccuu-ag--uagcaggaacuc--gcc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:964.miRNA:5237	agguauucuugucguccuugu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:964.miRNA:5238	uggagguauucuugucguccu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:964.miRNA:5239	ggagguauucuugucguccuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:964.miRNA:5240	gagguauucuugucguccuug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:964.miRNA:5241	gguggagguauucuugucguc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:964.miRNA:5242	guggagguauucuugucgucc
>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:964
	cgggaacgucggcucgaacaagguggagguauucuugucguccuugucaucgggaucgucgccgcucaaggacgaugauuccuccaccuccuccacgggcucaucgcccguggccgaaacccaaaacacgccguucuuuuugguga
	.(((....(((((.......(((((((((...((..((((((((((....(((........)))..))))))))))))..)))))))))....(((((((.....))))))))))))..)))......(((((.......))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig710--.589.1	is_MIRNA
	VAL:	2.05	MeanVal:	12.06845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguggagguauucuugucguccuugucaucgg-ga
            +++++++++---++--++++++++++----+++|++
            +++++++++--|++||++++++++++--||+++-++
    REV:    uccaccuccuu-ag--uagcaggaacuc--gccgcu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:965.miRNA:5243	agguauucuugucguccuugu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:965.miRNA:5244	uggagguauucuugucguccu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:965.miRNA:5245	ggagguauucuugucguccuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:965.miRNA:5246	gagguauucuugucguccuug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:965.miRNA:5247	gguggagguauucuugucguc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:965.miRNA:5248	guggagguauucuugucgucc
>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:965
	cgggaacgucggcucgaacaagguggagguauucuugucguccuugucaucgggaucgucgccgcucaaggacgaugauuccuccaccuccuccacgggcucaucgcccguggccgaaacccaaaacacgccguucuuuuugguga
	.(((....(((((.......(((((((((...((..((((((((((....(((((...)).)))..))))))))))))..)))))))))....(((((((.....))))))))))))..)))......(((((.......))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig710--.594.1	is_MIRNA
	VAL:	2.05	MeanVal:	12.06845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguggagguauucuugucguccuugucaucgg-ga
            +++++++++---++--++++++++++----+++|++
            +++++++++--|++||++++++++++--||+++-++
    REV:    uccaccuccuu-ag--uagcaggaacuc--gccgcu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:966.miRNA:5249	agguauucuugucguccuugu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:966.miRNA:5250	uggagguauucuugucguccu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:966.miRNA:5251	ggagguauucuugucguccuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:966.miRNA:5252	gagguauucuugucguccuug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:966.miRNA:5253	gguggagguauucuugucguc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:966.miRNA:5254	guggagguauucuugucgucc
>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:966
	acgucggcucgaacaagguggagguauucuugucguccuugucaucgggaucgucgccgcucaaggacgaugauuccuccaccuccuccacgggcucaucgcccguggccgaaacccaaaacacgccguucuuuuuggugagcuucaaguacuuguuguuguaggagcaacggagguggaucaugcugcccgggucgaugg
	.((((((((((....(((((((((...((..((((((((((....(((((...)).)))..))))))))))))..)))))))))...((((((((.....))))))))(((............(((((.......))))).(((((....((.....))....)))))..))).(((((......))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig710--.596.0	is_MIRNA
	VAL:	2.42	MeanVal:	14.28862	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguggagguauucuugucguccuugucaucgg
            +++++++++---++--++++++++++----+++
            +++++++++--|++||++++++++++--||+++
    REV:    uccaccuccuu-ag--uagcaggaacuc--gcc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:967.miRNA:5255	agguauucuugucguccuugu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:967.miRNA:5256	uggagguauucuugucguccu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:967.miRNA:5257	ggagguauucuugucguccuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:967.miRNA:5258	gagguauucuugucguccuug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:967.miRNA:5259	gguggagguauucuugucguc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:967.miRNA:5260	guggagguauucuugucgucc
>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:967
	gucggcucgaacaagguggagguauucuugucguccuugucaucgggaucgucgccgcucaaggacgaugauuccuccaccuccuccacgggcucaucgcccguggccgaaacccaaaacacgccguucuuuuugguga
	.(((((.......(((((((((...((..((((((((((....(((........)))..))))))))))))..)))))))))....(((((((.....))))))))))))...........(((((.......))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig710--.596.1	is_MIRNA
	VAL:	2.05	MeanVal:	12.06845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguggagguauucuugucguccuugucaucgg-ga
            +++++++++---++--++++++++++----+++|++
            +++++++++--|++||++++++++++--||+++-++
    REV:    uccaccuccuu-ag--uagcaggaacuc--gccgcu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:968.miRNA:5261	agguauucuugucguccuugu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:968.miRNA:5262	uggagguauucuugucguccu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:968.miRNA:5263	ggagguauucuugucguccuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:968.miRNA:5264	gagguauucuugucguccuug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:968.miRNA:5265	gguggagguauucuugucguc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:968.miRNA:5266	guggagguauucuugucgucc
>>LUSBE1NG-Contig710--.Lu0910.pre-miRNA:968
	gucggcucgaacaagguggagguauucuugucguccuugucaucgggaucgucgccgcucaaggacgaugauuccuccaccuccuccacgggcucaucgcccguggccgaaacccaaaacacgccguucuuuuugguga
	.(((((.......(((((((((...((..((((((((((....(((((...)).)))..))))))))))))..)))))))))....(((((((.....))))))))))))...........(((((.......))))).

###########################################################################################################################

>LUSBE1NG-Contig89--.1193.1	is_MIRNA
	VAL:	4.91	MeanVal:	42.494711	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccugguaaucgacgaguagaaaucgauuccuu
            +++++----++++++---++-++++++++-++
            +++++-|||++++++--|++-++++++++-++
    REV:    gggucu---gcugcuaa-cucuagcuaagcaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSBE1NG-Contig89--.Lu0910.pre-miRNA:969.miRNA:5267	acgaguagaaaucgauuccuu
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSBE1NG-Contig89--.Lu0910.pre-miRNA:969.miRNA:5268	gacgaguagaaaucgauuccu
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSBE1NG-Contig89--.Lu0910.pre-miRNA:969.miRNA:5269	ucgacgaguagaaaucgauuc
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSBE1NG-Contig89--.Lu0910.pre-miRNA:969.miRNA:5270	cgacgaguagaaaucgauucc
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSBE1NG-Contig89--.Lu0910.pre-miRNA:969.miRNA:5271	aucgacgaguagaaaucgauu
>>LUSBE1NG-Contig89--.Lu0910.pre-miRNA:969
	cccugguaaucgacgaguagaaaucgauuccuucguacaacgaaucgaucucaaucgucgucuggga
	.(((((....((((((...((.((((((((.((.....)).)))))))).))..)))))).))))).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.191.0	is_MIRNA
	VAL:	36.77	MeanVal:	601.732129333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    acaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                *********************	21:::41	21--41	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:970.miRNA:5272	uuggguaggaucucaagggcc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:970.miRNA:5273	uggguaggaucucaagggccu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:970.miRNA:5274	gguaggaucucaagggccuua
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:970.miRNA:5275	auuggguaggaucucaagggc
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:970.miRNA:5276	auggaauuggguaggaucuca
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:970.miRNA:5277	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:970
	agcguaaaauccgcgagaucuguaaaaacuacaacaucaaugaaaguaugccgccucauccuugagcauccgaacaagcgagaggcaugaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuagauca
	.(((.......)))..((((((...............((((.((((((....(((((.((((((..........)))).))))))).......)))))).))))...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((...........)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))..........)))))).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.191.1	is_MIRNA
	VAL:	36.77	MeanVal:	601.732129333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    acaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                *********************	21:::41	21--41	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:971.miRNA:5278	uuggguaggaucucaagggcc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:971.miRNA:5279	uggguaggaucucaagggccu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:971.miRNA:5280	gguaggaucucaagggccuua
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:971.miRNA:5281	auuggguaggaucucaagggc
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:971.miRNA:5282	auggaauuggguaggaucuca
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:971.miRNA:5283	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:971
	agcguaaaauccgcgagaucuguaaaaacuacaacaucaaugaaaguaugccgccucauccuugagcauccgaacaagcgagaggcaugaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuagauca
	.(((.......)))..((((((...............((((.((((((....(((((.((((((..........)))).))))))).......)))))).))))...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((..((...))..)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))..........)))))).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.206.0	is_MIRNA
	VAL:	36.77	MeanVal:	601.732129333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    acaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                *********************	21:::41	21--41	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:972.miRNA:5284	uuggguaggaucucaagggcc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:972.miRNA:5285	uggguaggaucucaagggccu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:972.miRNA:5286	gguaggaucucaagggccuua
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:972.miRNA:5287	auuggguaggaucucaagggc
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:972.miRNA:5288	auggaauuggguaggaucuca
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:972.miRNA:5289	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:972
	agaucuguaaaaacuacaacaucaaugaaaguaugccgccucauccuugagcauccgaacaagcgagaggcaugaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuagauca
	.((((((...............((((.((((((....(((((.((((((..........)))).))))))).......)))))).))))...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((...........)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))..........)))))).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.206.1	is_MIRNA
	VAL:	36.77	MeanVal:	601.732129333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    acaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                *********************	21:::41	21--41	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:973.miRNA:5290	uuggguaggaucucaagggcc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:973.miRNA:5291	uggguaggaucucaagggccu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:973.miRNA:5292	gguaggaucucaagggccuua
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:973.miRNA:5293	auuggguaggaucucaagggc
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:973.miRNA:5294	auggaauuggguaggaucuca
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:973.miRNA:5295	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:973
	agaucuguaaaaacuacaacaucaaugaaaguaugccgccucauccuugagcauccgaacaagcgagaggcaugaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuagauca
	.((((((...............((((.((((((....(((((.((((((..........)))).))))))).......)))))).))))...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((..((...))..)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))..........)))))).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.218.0	is_MIRNA
	VAL:	36.77	MeanVal:	601.732129333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    acaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                *********************	21:::41	21--41	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:974.miRNA:5296	uuggguaggaucucaagggcc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:974.miRNA:5297	uggguaggaucucaagggccu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:974.miRNA:5298	gguaggaucucaagggccuua
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:974.miRNA:5299	auuggguaggaucucaagggc
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:974.miRNA:5300	auggaauuggguaggaucuca
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:974.miRNA:5301	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:974
	acuacaacaucaaugaaaguaugccgccucauccuugagcauccgaacaagcgagaggcaugaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuaga
	.(((......((((.((((((....(((((.((((((..........)))).))))))).......)))))).))))...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((...........)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))..........))).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.218.1	is_MIRNA
	VAL:	36.77	MeanVal:	601.732129333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    acaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                *********************	21:::41	21--41	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:975.miRNA:5302	uuggguaggaucucaagggcc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:975.miRNA:5303	uggguaggaucucaagggccu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:975.miRNA:5304	gguaggaucucaagggccuua
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:975.miRNA:5305	auuggguaggaucucaagggc
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:975.miRNA:5306	auggaauuggguaggaucuca
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:975.miRNA:5307	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:975
	acuacaacaucaaugaaaguaugccgccucauccuugagcauccgaacaagcgagaggcaugaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuaga
	.(((......((((.((((((....(((((.((((((..........)))).))))))).......)))))).))))...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((..((...))..)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))..........))).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.227.0	is_MIRNA
	VAL:	36.77	MeanVal:	601.732129333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    acaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                *********************	21:::41	21--41	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:976.miRNA:5308	uuggguaggaucucaagggcc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:976.miRNA:5309	uggguaggaucucaagggccu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:976.miRNA:5310	gguaggaucucaagggccuua
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:976.miRNA:5311	auuggguaggaucucaagggc
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:976.miRNA:5312	auggaauuggguaggaucuca
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:976.miRNA:5313	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:976
	ucaaugaaaguaugccgccucauccuugagcauccgaacaagcgagaggcaugaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaa
	.((((.((((((....(((((.((((((..........)))).))))))).......)))))).))))...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((...........)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).)).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.227.1	is_MIRNA
	VAL:	36.77	MeanVal:	601.732129333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    acaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                *********************	21:::41	21--41	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:977.miRNA:5314	uuggguaggaucucaagggcc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:977.miRNA:5315	uggguaggaucucaagggccu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:977.miRNA:5316	gguaggaucucaagggccuua
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:977.miRNA:5317	auuggguaggaucucaagggc
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:977.miRNA:5318	auggaauuggguaggaucuca
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:977.miRNA:5319	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:977
	ucaaugaaaguaugccgccucauccuugagcauccgaacaagcgagaggcaugaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaa
	.((((.((((((....(((((.((((((..........)))).))))))).......)))))).))))...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((..((...))..)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).)).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.242.0	is_MIRNA
	VAL:	19.39	MeanVal:	317.334123333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuu-uaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-|+++-++---++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++--+++-++---++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    gauuauccacuuaacaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:978.miRNA:5320	uggguaggaucucaagggccu
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:978.miRNA:5321	uuggguaggaucucaagggcc
                                                *********************	37:::57	36--56	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:978.miRNA:5322	gguaggaucucaagggccuua
                                            *********************	33:::53	32--52	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:978.miRNA:5323	auuggguaggaucucaagggc
                                       *********************	28:::48	27--47	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:978.miRNA:5324	auggaauuggguaggaucuca
                                        *********************	29:::49	28--48	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:978.miRNA:5325	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:978
	cgccucauccuugagcauccgaacaagcgagaggcaugaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuaga
	.(((((.((((((..........)))).))))))).........((.(((.((...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((...........)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))...)).)))..)).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.242.1	is_MIRNA
	VAL:	19.39	MeanVal:	317.334123333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuu-uaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-|+++-++---++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++--+++-++---++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    gauuauccacuuaacaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:979.miRNA:5326	uggguaggaucucaagggccu
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:979.miRNA:5327	uuggguaggaucucaagggcc
                                                *********************	37:::57	36--56	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:979.miRNA:5328	gguaggaucucaagggccuua
                                            *********************	33:::53	32--52	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:979.miRNA:5329	auuggguaggaucucaagggc
                                       *********************	28:::48	27--47	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:979.miRNA:5330	auggaauuggguaggaucuca
                                        *********************	29:::49	28--48	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:979.miRNA:5331	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:979
	cgccucauccuugagcauccgaacaagcgagaggcaugaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuaga
	.(((((.((((((..........)))).))))))).........((.(((.((...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((..((...))..)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))...)).)))..)).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.245.0	is_MIRNA
	VAL:	19.39	MeanVal:	317.334123333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuu-uaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-|+++-++---++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++--+++-++---++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    gauuauccacuuaacaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:980.miRNA:5332	uggguaggaucucaagggccu
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:980.miRNA:5333	uuggguaggaucucaagggcc
                                                *********************	37:::57	36--56	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:980.miRNA:5334	gguaggaucucaagggccuua
                                            *********************	33:::53	32--52	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:980.miRNA:5335	auuggguaggaucucaagggc
                                       *********************	28:::48	27--47	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:980.miRNA:5336	auggaauuggguaggaucuca
                                        *********************	29:::49	28--48	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:980.miRNA:5337	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:980
	cucauccuugagcauccgaacaagcgagaggcaugaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuaga
	.((((((((..((..........))..)))).)))).....((.(((.((...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((...........)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))...)).)))..)).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.245.1	is_MIRNA
	VAL:	19.39	MeanVal:	317.334123333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuu-uaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-|+++-++---++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++--+++-++---++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    gauuauccacuuaacaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:981.miRNA:5338	uggguaggaucucaagggccu
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:981.miRNA:5339	uuggguaggaucucaagggcc
                                                *********************	37:::57	36--56	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:981.miRNA:5340	gguaggaucucaagggccuua
                                            *********************	33:::53	32--52	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:981.miRNA:5341	auuggguaggaucucaagggc
                                       *********************	28:::48	27--47	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:981.miRNA:5342	auggaauuggguaggaucuca
                                        *********************	29:::49	28--48	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:981.miRNA:5343	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:981
	cucauccuugagcauccgaacaagcgagaggcaugaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuaga
	.((((((((..((..........))..)))).)))).....((.(((.((...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((..((...))..)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))...)).)))..)).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.249.0	is_MIRNA
	VAL:	19.39	MeanVal:	317.334123333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuu-uaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-|+++-++---++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++--+++-++---++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    gauuauccacuuaacaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:982.miRNA:5344	uggguaggaucucaagggccu
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:982.miRNA:5345	uuggguaggaucucaagggcc
                                                *********************	37:::57	36--56	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:982.miRNA:5346	gguaggaucucaagggccuua
                                            *********************	33:::53	32--52	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:982.miRNA:5347	auuggguaggaucucaagggc
                                       *********************	28:::48	27--47	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:982.miRNA:5348	auggaauuggguaggaucuca
                                        *********************	29:::49	28--48	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:982.miRNA:5349	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:982
	uccuugagcauccgaacaagcgagaggcaugaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuaga
	.((((..((..........))..))))..........((.(((.((...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((...........)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))...)).)))..)).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.249.1	is_MIRNA
	VAL:	19.39	MeanVal:	317.334123333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuu-uaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-|+++-++---++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++--+++-++---++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    gauuauccacuuaacaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:983.miRNA:5350	uggguaggaucucaagggccu
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:983.miRNA:5351	uuggguaggaucucaagggcc
                                                *********************	37:::57	36--56	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:983.miRNA:5352	gguaggaucucaagggccuua
                                            *********************	33:::53	32--52	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:983.miRNA:5353	auuggguaggaucucaagggc
                                       *********************	28:::48	27--47	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:983.miRNA:5354	auggaauuggguaggaucuca
                                        *********************	29:::49	28--48	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:983.miRNA:5355	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:983
	uccuugagcauccgaacaagcgagaggcaugaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuaga
	.((((..((..........))..))))..........((.(((.((...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((..((...))..)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))...)).)))..)).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.255.0	is_MIRNA
	VAL:	19.39	MeanVal:	317.334123333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuu-uaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-|+++-++---++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++--+++-++---++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    gauuauccacuuaacaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:984.miRNA:5356	uggguaggaucucaagggccu
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:984.miRNA:5357	uuggguaggaucucaagggcc
                                                *********************	37:::57	36--56	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:984.miRNA:5358	gguaggaucucaagggccuua
                                            *********************	33:::53	32--52	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:984.miRNA:5359	auuggguaggaucucaagggc
                                       *********************	28:::48	27--47	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:984.miRNA:5360	auggaauuggguaggaucuca
                                        *********************	29:::49	28--48	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:984.miRNA:5361	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:984
	agcauccgaacaagcgagaggcaugaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuaga
	.((.((((......)).)).)).........((.(((.((...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((...........)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))...)).)))..)).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.255.1	is_MIRNA
	VAL:	19.39	MeanVal:	317.334123333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuu-uaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-|+++-++---++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++--+++-++---++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    gauuauccacuuaacaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:985.miRNA:5362	uggguaggaucucaagggccu
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:985.miRNA:5363	uuggguaggaucucaagggcc
                                                *********************	37:::57	36--56	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:985.miRNA:5364	gguaggaucucaagggccuua
                                            *********************	33:::53	32--52	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:985.miRNA:5365	auuggguaggaucucaagggc
                                       *********************	28:::48	27--47	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:985.miRNA:5366	auggaauuggguaggaucuca
                                        *********************	29:::49	28--48	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:985.miRNA:5367	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:985
	agcauccgaacaagcgagaggcaugaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuaga
	.((.((((......)).)).)).........((.(((.((...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((..((...))..)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))...)).)))..)).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.264.0	is_MIRNA
	VAL:	19.39	MeanVal:	317.334123333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuu-uaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-|+++-++---++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++--+++-++---++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    gauuauccacuuaacaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5368	uggguaggaucucaagggccu
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5369	uuggguaggaucucaagggcc
                                                *********************	37:::57	36--56	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5370	gguaggaucucaagggccuua
                                            *********************	33:::53	32--52	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5371	auuggguaggaucucaagggc
                                       *********************	28:::48	27--47	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5372	auggaauuggguaggaucuca
                                        *********************	29:::49	28--48	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:986.miRNA:5373	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:986
	acaagcgagaggcaugaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuaga
	.((.((.....)).))......((.(((.((...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((...........)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))...)).)))..)).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.264.1	is_MIRNA
	VAL:	19.39	MeanVal:	317.334123333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuu-uaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-|+++-++---++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++--+++-++---++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    gauuauccacuuaacaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5374	uggguaggaucucaagggccu
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5375	uuggguaggaucucaagggcc
                                                *********************	37:::57	36--56	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5376	gguaggaucucaagggccuua
                                            *********************	33:::53	32--52	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5377	auuggguaggaucucaagggc
                                       *********************	28:::48	27--47	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5378	auggaauuggguaggaucuca
                                        *********************	29:::49	28--48	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:987.miRNA:5379	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:987
	acaagcgagaggcaugaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuaga
	.((.((.....)).))......((.(((.((...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((..((...))..)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))...)).)))..)).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.267.0	is_MIRNA
	VAL:	19.39	MeanVal:	317.334123333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuu-uaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-|+++-++---++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++--+++-++---++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    gauuauccacuuaacaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5380	uggguaggaucucaagggccu
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5381	uuggguaggaucucaagggcc
                                                *********************	37:::57	36--56	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5382	gguaggaucucaagggccuua
                                            *********************	33:::53	32--52	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5383	auuggguaggaucucaagggc
                                       *********************	28:::48	27--47	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5384	auggaauuggguaggaucuca
                                        *********************	29:::49	28--48	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:988.miRNA:5385	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:988
	agcgagaggcaugaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuaga
	.((.....)).........((.(((.((...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((...........)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))...)).)))..)).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.267.1	is_MIRNA
	VAL:	19.39	MeanVal:	317.334123333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuu-uaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-|+++-++---++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++--+++-++---++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    gauuauccacuuaacaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5386	uggguaggaucucaagggccu
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5387	uuggguaggaucucaagggcc
                                                *********************	37:::57	36--56	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5388	gguaggaucucaagggccuua
                                            *********************	33:::53	32--52	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5389	auuggguaggaucucaagggc
                                       *********************	28:::48	27--47	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5390	auggaauuggguaggaucuca
                                        *********************	29:::49	28--48	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:989.miRNA:5391	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:989
	agcgagaggcaugaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuaga
	.((.....)).........((.(((.((...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((..((...))..)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))...)).)))..)).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.273.0	is_MIRNA
	VAL:	19.39	MeanVal:	317.334123333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuu-uaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-|+++-++---++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++--+++-++---++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    gauuauccacuuaacaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5392	uggguaggaucucaagggccu
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5393	uuggguaggaucucaagggcc
                                                *********************	37:::57	36--56	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5394	gguaggaucucaagggccuua
                                            *********************	33:::53	32--52	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5395	auuggguaggaucucaagggc
                                       *********************	28:::48	27--47	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5396	auggaauuggguaggaucuca
                                        *********************	29:::49	28--48	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:990.miRNA:5397	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:990
	aggcaugaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuagaucaccacaucaacacuauugacuuucuugccc
	.((((.((((...((.(((.((...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((...........)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))...)).)))..)).........((((.....)))).)))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.273.1	is_MIRNA
	VAL:	19.39	MeanVal:	317.334123333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuu-uaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-|+++-++---++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++--+++-++---++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    gauuauccacuuaacaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5398	uggguaggaucucaagggccu
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5399	uuggguaggaucucaagggcc
                                                *********************	37:::57	36--56	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5400	gguaggaucucaagggccuua
                                            *********************	33:::53	32--52	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5401	auuggguaggaucucaagggc
                                       *********************	28:::48	27--47	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5402	auggaauuggguaggaucuca
                                        *********************	29:::49	28--48	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:991.miRNA:5403	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:991
	aggcaugaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuagaucaccacaucaacacuauugacuuucuugccc
	.((((.((((...((.(((.((...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((..((...))..)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))...)).)))..)).........((((.....)))).)))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.279.0	is_MIRNA
	VAL:	19.39	MeanVal:	317.334123333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuu-uaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-|+++-++---++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++--+++-++---++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    gauuauccacuuaacaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5404	uggguaggaucucaagggccu
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5405	uuggguaggaucucaagggcc
                                                *********************	37:::57	36--56	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5406	gguaggaucucaagggccuua
                                            *********************	33:::53	32--52	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5407	auuggguaggaucucaagggc
                                       *********************	28:::48	27--47	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5408	auggaauuggguaggaucuca
                                        *********************	29:::49	28--48	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:992.miRNA:5409	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:992
	gaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuagaucaccacaucaacacuauugacuuucu
	((((...((.(((.((...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((...........)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))...)).)))..)).........((((.....)))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.279.1	is_MIRNA
	VAL:	19.39	MeanVal:	317.334123333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuu-uaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-|+++-++---++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++--+++-++---++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    gauuauccacuuaacaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5410	uggguaggaucucaagggccu
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5411	uuggguaggaucucaagggcc
                                                *********************	37:::57	36--56	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5412	gguaggaucucaagggccuua
                                            *********************	33:::53	32--52	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5413	auuggguaggaucucaagggc
                                       *********************	28:::48	27--47	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5414	auggaauuggguaggaucuca
                                        *********************	29:::49	28--48	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:993.miRNA:5415	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:993
	gaaauuacuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuagaucaccacaucaacacuauugacuuucu
	((((...((.(((.((...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((..((...))..)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))...)).)))..)).........((((.....)))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.285.0	is_MIRNA
	VAL:	19.39	MeanVal:	317.334123333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuu-uaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-|+++-++---++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++--+++-++---++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    gauuauccacuuaacaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5416	uggguaggaucucaagggccu
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5417	uuggguaggaucucaagggcc
                                                *********************	37:::57	36--56	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5418	gguaggaucucaagggccuua
                                            *********************	33:::53	32--52	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5419	auuggguaggaucucaagggc
                                       *********************	28:::48	27--47	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5420	auggaauuggguaggaucuca
                                        *********************	29:::49	28--48	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:994.miRNA:5421	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:994
	acuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuagaucaccacaucaacacuauugac
	.((.(((.((...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((...........)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))...)).)))..)).........((((.....)))).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.285.1	is_MIRNA
	VAL:	19.39	MeanVal:	317.334123333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuu-uaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-|+++-++---++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++--+++-++---++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    gauuauccacuuaacaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5422	uggguaggaucucaagggccu
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5423	uuggguaggaucucaagggcc
                                                *********************	37:::57	36--56	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5424	gguaggaucucaagggccuua
                                            *********************	33:::53	32--52	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5425	auuggguaggaucucaagggc
                                       *********************	28:::48	27--47	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5426	auggaauuggguaggaucuca
                                        *********************	29:::49	28--48	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:995.miRNA:5427	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:995
	acuuuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuagaucaccacaucaacacuauugac
	.((.(((.((...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((..((...))..)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))...)).)))..)).........((((.....)))).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.288.0	is_MIRNA
	VAL:	11.52	MeanVal:	188.440146666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            +++-++---++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            +++-++---++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    auccacuuaacaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                         *********************	30:::50	30--50	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:996.miRNA:5428	uuggguaggaucucaagggcc
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:996.miRNA:5429	uggguaggaucucaagggccu
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:996.miRNA:5430	gguaggaucucaagggccuua
                                        *********************	29:::49	29--49	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:996.miRNA:5431	auuggguaggaucucaagggc
                                   *********************	24:::44	24--44	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:996.miRNA:5432	auggaauuggguaggaucuca
                                    *********************	25:::45	25--45	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:996.miRNA:5433	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:996
	uuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuau
	.(((.((...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((...........)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))...)).))).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.288.1	is_MIRNA
	VAL:	11.52	MeanVal:	188.440146666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            +++-++---++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            +++-++---++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    auccacuuaacaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                         *********************	30:::50	30--50	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:997.miRNA:5434	uuggguaggaucucaagggcc
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:997.miRNA:5435	uggguaggaucucaagggccu
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:997.miRNA:5436	gguaggaucucaagggccuua
                                        *********************	29:::49	29--49	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:997.miRNA:5437	auuggguaggaucucaagggc
                                   *********************	24:::44	24--44	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:997.miRNA:5438	auggaauuggguaggaucuca
                                    *********************	25:::45	25--45	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:997.miRNA:5439	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:997
	uuaguugcacugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuau
	.(((.((...((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((..((...))..)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))...)).))).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.297.0	is_MIRNA
	VAL:	36.77	MeanVal:	601.732129333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    acaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                *********************	21:::41	21--41	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:998.miRNA:5440	uuggguaggaucucaagggcc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:998.miRNA:5441	uggguaggaucucaagggccu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:998.miRNA:5442	gguaggaucucaagggccuua
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:998.miRNA:5443	auuggguaggaucucaagggc
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:998.miRNA:5444	auggaauuggguaggaucuca
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:998.miRNA:5445	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:998
	cugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuagaucaccacaucaacacuauugac
	.((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((...........)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))......................((((.....)))).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.297.1	is_MIRNA
	VAL:	36.77	MeanVal:	601.732129333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++-+++++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++-+++++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    acaaagcggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                                *********************	21:::41	21--41	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:999.miRNA:5446	uuggguaggaucucaagggcc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:999.miRNA:5447	uggguaggaucucaagggccu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:999.miRNA:5448	gguaggaucucaagggccuua
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:999.miRNA:5449	auuggguaggaucucaagggc
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:999.miRNA:5450	auggaauuggguaggaucuca
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:999.miRNA:5451	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:999
	cugcuuugucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuagaucaccacaucaacacuauugac
	.((.(((((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((..((...))..)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))))).))......................((((.....)))).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.304.0	is_MIRNA
	VAL:	50.86	MeanVal:	832.27186	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    cggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5452	uuggguaggaucucaagggcc
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5453	uggguaggaucucaagggccu
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5454	gguaggaucucaagggccuua
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5455	auuggguaggaucucaagggc
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5456	auggaauuggguaggaucuca
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:1000.miRNA:5457	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:1000
	gucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuagaucaccacaucaacacuauugac
	((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((...........)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))............................((((.....)))).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-Contig2076--.304.1	is_MIRNA
	VAL:	50.86	MeanVal:	832.27186	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguu
            ++++-+++++++--++++++++-------++++-++++---+++++++
            ++++-+++++++-|++++++++-------++++-++++--|+++++++
    REV:    cggcauacuaccc-aacccaucauaaaucucccagaguag-gcuucag
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5458	uuggguaggaucucaagggcc
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5459	uggguaggaucucaagggccu
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5460	gguaggaucucaagggccuua
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5461	auuggguaggaucucaagggc
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5462	auggaauuggguaggaucuca
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:1001.miRNA:5463	uggaauuggguaggaucucaa
>>LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:1001
	gucgaaugauggaauuggguaggaucucaagggccuuaaaacgaaguucaccaucuuggcuuugguuggugacuaacgggaucuccaacguuuugcuauggauccguugguuuccuaccaaaacgacuucggaugagacccucuaaauacuacccaacccaucauacggcgaaacaauucaccuauuagaucaccacaucaacacuauugac
	((((.(((((((..((((((((.......((((.((((...(((((((..((.....)).((((((.((.((((((((((...((((..((...))..)))))))))))))).)).))))))..)))))))..)))).)))).......)))))))).))))))).))))............................((((.....)))).

###########################################################################################################################

>LUSEN1NG-RP-233-H05-14NOV2007-033--.667.0	is_MIRNA
	VAL:	2.89	MeanVal:	30.1703383333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggauccaucuucuucuguccucucaaacccugaucaaaucc
            +++-++++++--+++++++---+++----++++++++--+++
            +++|++++++--+++++++--|+++----++++++++--+++
    REV:    gcc-ggguggucgagggcguu-gagccuaggacugguagggg
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSEN1NG-RP-233-H05-14NOV2007-033--.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5464	guccucucaaacccugaucaa
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSEN1NG-RP-233-H05-14NOV2007-033--.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5465	ccucucaaacccugaucaaau
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSEN1NG-RP-233-H05-14NOV2007-033--.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5466	uccucucaaacccugaucaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSEN1NG-RP-233-H05-14NOV2007-033--.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5467	uguccucucaaacccugauca
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSEN1NG-RP-233-H05-14NOV2007-033--.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5468	uucuguccucucaaacccuga
                                *********************	21:::41	21--41	>>LUSEN1NG-RP-233-H05-14NOV2007-033--.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5469	cucucaaacccugaucaaauc
>>LUSEN1NG-RP-233-H05-14NOV2007-033--.Lu0910.pre-miRNA:1002
	ucggauccaucuucuucuguccucucaaacccugaucaaauccacgagucggggauggucaggauccgaguugcgggagcuggugggccgu
	.(((.((((((..(((((((...(((....((((((((..(((.......)))..))))))))....)))..)))))))..))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSES1AD-Contig421--.417.0	is_MIRNA
	VAL:	1.48	MeanVal:	6.86689866666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaga-aacuagagaaggc--gaaaucgucgcuaggg
            ++++---|+++-+++++++++||+++++-++-+++++++
            ++++----+++|+++++++++--+++++-++|+++++++
    REV:    cucuauaguug-ucucuucuggucuuuguua-cgauuuc
                    *********************	9:::29	8--26	>>LUSES1AD-Contig421--.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5470	aacuagagaaggc--gaaauc
                  *********************	7:::27	7--24	>>LUSES1AD-Contig421--.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5471	a-aacuagagaaggc--gaaa
                     *********************	10:::30	9--27	>>LUSES1AD-Contig421--.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5472	acuagagaaggc--gaaaucg
                      *********************	11:::31	10--28	>>LUSES1AD-Contig421--.Lu0910.pre-miRNA:1003.miRNA:5473	cuagagaaggc--gaaaucgu
>>LUSES1AD-Contig421--.Lu0910.pre-miRNA:1003
	agggaagaaacuagagaaggcgaaaucgucgcuagggucccccuuuagcauuguuucuggucuucucuguugauaucuca
	.((((...(((.((((((((((((((.((.(((((((.....))))))))).)))))..))))))))))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSES1AD-Contig421--.424.0	is_MIRNA
	VAL:	2.47	MeanVal:	5.130645	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aacuagagaaggc--gaaaucgucgcuaggg
            +++-+++++++++||+++++-++-+++++++
            +++|+++++++++--+++++-++|+++++++
    REV:    uug-ucucuucuggucuuuguua-cgauuuc
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSES1AD-Contig421--.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5474	acuagagaaggc--gaaaucg
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSES1AD-Contig421--.Lu0910.pre-miRNA:1004.miRNA:5475	cuagagaaggc--gaaaucgu
>>LUSES1AD-Contig421--.Lu0910.pre-miRNA:1004
	aaacuagagaaggcgaaaucgucgcuagggucccccuuuagcauuguuucuggucuucucuguug
	.(((.((((((((((((((.((.(((((((.....))))))))).)))))..)))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSES3AD-T3-007-A10-11AUG2009-047--.305.0	is_MIRNA
	VAL:	6.27	MeanVal:	29.812899	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggcguuucuuuuguacgggccuccuggaacggg
            +++++-++--+++++--+++++++--++++++++++
            +++++-++-|+++++||+++++++--++++++++++
    REV:    cuuccucgu-gaaag--ugcccgguagacuuuguuc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSES3AD-T3-007-A10-11AUG2009-047--.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5476	uuuuguacgggccuccuggaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSES3AD-T3-007-A10-11AUG2009-047--.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5477	uuuguacgggccuccuggaac
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSES3AD-T3-007-A10-11AUG2009-047--.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5478	cuuuuguacgggccuccugga
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSES3AD-T3-007-A10-11AUG2009-047--.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5479	uucuuuuguacgggccuccug
>>LUSES3AD-T3-007-A10-11AUG2009-047--.Lu0910.pre-miRNA:1005
	gaaggcguuucuuuuguacgggccuccuggaacgggaaagucuuacuuggcuaaggcuguugcaacugaagcagacuccaccucuuucuguguuucuuccucggaccuugucucaaaguggaugggugagagugagaagcuugucucaaacuuguuucagauggcccgugaaagugcuccuuca
	(((((.((..(((((..(((((((..((((((((((..(((((((......)))))))........(((.(((((...........)))))((((((..(((..(((.(((((......))))))))..)))..)))))).....)))..))))))))))..)))))))))))).)).))))).

###########################################################################################################################

>LUSES4AD-T3-012-G23-10SEPT2009-090--.0	is_MIRNA
	VAL:	4.04	MeanVal:	66.896404	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauccugguaaccguauccgacgucgaauaacucuuccucuuucc
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++----++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++---|++
    REV:    cuaggaccauuggcauaggcugcagcuuauugagaaggaaau-gg
                                *********************	21:::41	21--41	>>LUSES4AD-T3-012-G23-10SEPT2009-090--.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5480	acgucgaauaacucuuccucu
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSES4AD-T3-012-G23-10SEPT2009-090--.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5481	cgucgaauaacucuuccucuu
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSES4AD-T3-012-G23-10SEPT2009-090--.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5482	gacgucgaauaacucuuccuc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSES4AD-T3-012-G23-10SEPT2009-090--.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5483	gucgaauaacucuuccucuuu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>LUSES4AD-T3-012-G23-10SEPT2009-090--.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5484	ucgaauaacucuuccucuuuc
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSES4AD-T3-012-G23-10SEPT2009-090--.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5485	auccgacgucgaauaacucuu
>>LUSES4AD-T3-012-G23-10SEPT2009-090--.Lu0910.pre-miRNA:1006
	gauccugguaaccguauccgacgucgaauaacucuuccucuuuccauauuucaaaguaaccuacagauccaucuucagccuaacuguagagaugaauccguuuuucacgguaaaggaagaguuauucgacgucggauacgguuaccaggauccccggccgcaucugccgccuacgac
	(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((....((..........(((...))).(((.(((((((((.....)))..)))))).)))..........))...)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))...(((.((....)).)))......

###########################################################################################################################

>LUSES4AD-T3-012-G23-10SEPT2009-090--.1	is_MIRNA
	VAL:	4.04	MeanVal:	66.896404	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauccugguaaccguauccgacgucgaauaacucuuccucuuucc
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++----++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++---|++
    REV:    cuaggaccauuggcauaggcugcagcuuauugagaaggaaau-gg
                                *********************	21:::41	21--41	>>LUSES4AD-T3-012-G23-10SEPT2009-090--.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5486	acgucgaauaacucuuccucu
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSES4AD-T3-012-G23-10SEPT2009-090--.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5487	cgucgaauaacucuuccucuu
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSES4AD-T3-012-G23-10SEPT2009-090--.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5488	gacgucgaauaacucuuccuc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSES4AD-T3-012-G23-10SEPT2009-090--.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5489	gucgaauaacucuuccucuuu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>LUSES4AD-T3-012-G23-10SEPT2009-090--.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5490	ucgaauaacucuuccucuuuc
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSES4AD-T3-012-G23-10SEPT2009-090--.Lu0910.pre-miRNA:1007.miRNA:5491	auccgacgucgaauaacucuu
>>LUSES4AD-T3-012-G23-10SEPT2009-090--.Lu0910.pre-miRNA:1007
	gauccugguaaccguauccgacgucgaauaacucuuccucuuuccauauuucaaaguaaccuacagauccaucuucagccuaacuguagagaugaauccguuuuucacgguaaaggaagaguuauucgacgucggauacgguuaccaggauccccggccgcaucugccgccuacgac
	(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((....((.((((....))))....((.(((.(((((((((.....)))..)))))).))).)).......))...)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))...(((.((....)).)))......

###########################################################################################################################

>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.180.0	is_MIRNA
	VAL:	100.98	MeanVal:	1591.8756045	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgc----gauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucagu
            +++++||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            +++++----++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    cugcggaagcuaggaauaaguagggcuugguuaggugugagguuuugcaguggaaguca
                                     *********************	26:::46	22--42	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5492	gaaccaauccacacuccaaaa
                                      *********************	27:::47	23--43	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5493	aaccaauccacacuccaaaac
                                          *********************	31:::51	27--47	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5494	aauccacacuccaaaacguca
                           *********************	16:::36	12--32	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5495	uauucaucccgaaccaaucca
                                       *********************	28:::48	24--44	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5496	accaauccacacuccaaaacg
                                    *********************	25:::45	21--41	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5497	cgaaccaauccacacuccaaa
>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1008
	cgagcgucggucgagcugaaccaaaacggagcguacagcuucguuuuggaaccgaaggacuuggcgcuuuacuucacuggggcgaaucgaacaccuuacagguacuucucguuugccggggcgcgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucaguucagaacugaaggugacguuuuggaguguggauugguucgggaugaauaaggaucgaaggcgucacaacacuaaagaacccuagauucaacaccacgcuauccuacuuccgccucgaaauagacggcaaccucaa
	.(((((((..(((((.((..((((((((((((.....))))))))))))......((((..(((((..........(((((((((((.(((.(((.....)))..)))..)))))))..(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.....))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))....)))))................))))...........))))))))).....)).)))))....)))).....)))..

###########################################################################################################################

>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.180.1	is_MIRNA
	VAL:	100.98	MeanVal:	1591.8756045	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgc----gauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucagu
            +++++||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            +++++----++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    cugcggaagcuaggaauaaguagggcuugguuaggugugagguuuugcaguggaaguca
                                     *********************	26:::46	22--42	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5498	gaaccaauccacacuccaaaa
                                      *********************	27:::47	23--43	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5499	aaccaauccacacuccaaaac
                                          *********************	31:::51	27--47	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5500	aauccacacuccaaaacguca
                           *********************	16:::36	12--32	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5501	uauucaucccgaaccaaucca
                                       *********************	28:::48	24--44	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5502	accaauccacacuccaaaacg
                                    *********************	25:::45	21--41	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1009.miRNA:5503	cgaaccaauccacacuccaaa
>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1009
	cgagcgucggucgagcugaaccaaaacggagcguacagcuucguuuuggaaccgaaggacuuggcgcuuuacuucacuggggcgaaucgaacaccuuacagguacuucucguuugccggggcgcgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucaguucagaacugaaggugacguuuuggaguguggauugguucgggaugaauaaggaucgaaggcgucacaacacuaaagaacccuagauucaacaccacgcuauccuacuuccgccucgaaauagacggcaaccucaa
	.(((((((..((((((.((.((((((((((((.....))))))))))))......((((..(((((..........(((((((((((.(((.(((.....)))..)))..)))))))..(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.....))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))....)))))................))))...........)))))))))...)).)).))))....)))).....)))..

###########################################################################################################################

>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.183.0	is_MIRNA
	VAL:	100.98	MeanVal:	1591.8756045	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgc----gauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucagu
            +++++||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            +++++----++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    cugcggaagcuaggaauaaguagggcuugguuaggugugagguuuugcaguggaaguca
                                     *********************	26:::46	22--42	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1010.miRNA:5504	gaaccaauccacacuccaaaa
                                      *********************	27:::47	23--43	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1010.miRNA:5505	aaccaauccacacuccaaaac
                                          *********************	31:::51	27--47	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1010.miRNA:5506	aauccacacuccaaaacguca
                           *********************	16:::36	12--32	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1010.miRNA:5507	uauucaucccgaaccaaucca
                                       *********************	28:::48	24--44	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1010.miRNA:5508	accaauccacacuccaaaacg
                                    *********************	25:::45	21--41	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1010.miRNA:5509	cgaaccaauccacacuccaaa
>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1010
	gcgucggucgagcugaaccaaaacggagcguacagcuucguuuuggaaccgaaggacuuggcgcuuuacuucacuggggcgaaucgaacaccuuacagguacuucucguuugccggggcgcgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucaguucagaacugaaggugacguuuuggaguguggauugguucgggaugaauaaggaucgaaggcgucacaacacuaaagaacccuagauucaacaccacgcuauccuacuuccgccucgaaauagacgg
	.((((..(((((.((..((((((((((((.....))))))))))))......((((..(((((..........(((((((((((.(((.(((.....)))..)))..)))))))..(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.....))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))....)))))................))))...........))))))))).....)).)))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.183.1	is_MIRNA
	VAL:	100.98	MeanVal:	1591.8756045	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgc----gauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucagu
            +++++||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            +++++----++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    cugcggaagcuaggaauaaguagggcuugguuaggugugagguuuugcaguggaaguca
                                     *********************	26:::46	22--42	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1011.miRNA:5510	gaaccaauccacacuccaaaa
                                      *********************	27:::47	23--43	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1011.miRNA:5511	aaccaauccacacuccaaaac
                                          *********************	31:::51	27--47	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1011.miRNA:5512	aauccacacuccaaaacguca
                           *********************	16:::36	12--32	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1011.miRNA:5513	uauucaucccgaaccaaucca
                                       *********************	28:::48	24--44	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1011.miRNA:5514	accaauccacacuccaaaacg
                                    *********************	25:::45	21--41	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1011.miRNA:5515	cgaaccaauccacacuccaaa
>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1011
	gcgucggucgagcugaaccaaaacggagcguacagcuucguuuuggaaccgaaggacuuggcgcuuuacuucacuggggcgaaucgaacaccuuacagguacuucucguuugccggggcgcgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucaguucagaacugaaggugacguuuuggaguguggauugguucgggaugaauaaggaucgaaggcgucacaacacuaaagaacccuagauucaacaccacgcuauccuacuuccgccucgaaauagacgg
	.((((..((((((.((.((((((((((((.....))))))))))))......((((..(((((..........(((((((((((.(((.(((.....)))..)))..)))))))..(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.....))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))....)))))................))))...........)))))))))...)).)).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.199.0	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	28.7096415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucagu
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    gcuaggaauaaguagggcuugguuaggugugagguuuugcaguggaaguca
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1012.miRNA:5516	gaaccaauccacacuccaaaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1012.miRNA:5517	aaccaauccacacuccaaaac
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1012.miRNA:5518	aauccacacuccaaaacguca
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1012.miRNA:5519	uauucaucccgaaccaaucca
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1012.miRNA:5520	accaauccacacuccaaaacg
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1012.miRNA:5521	cgaaccaauccacacuccaaa
>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1012
	accaaaacggagcguacagcuucguuuuggaaccgaaggacuuggcgcuuuacuucacuggggcgaaucgaacaccuuacagguacuucucguuugccggggcgcgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucaguucagaacugaaggugacguuuuggaguguggauugguucgggaugaauaaggaucgaaggcgucacaacacuaaagaacccuagauucaacaccacgcuauccuacuuccgccucgaaauagacggcaaccucaagaucca
	.((((((((((((.....)))))))))))).......(((((((.(((((((......)))))))...............((((.....(((((((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))..(((((.......(((........)))..........)))))..........)))))))...)))))))..)))))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.199.1	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	28.7096415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucagu
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    gcuaggaauaaguagggcuugguuaggugugagguuuugcaguggaaguca
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1013.miRNA:5522	gaaccaauccacacuccaaaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1013.miRNA:5523	aaccaauccacacuccaaaac
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1013.miRNA:5524	aauccacacuccaaaacguca
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1013.miRNA:5525	uauucaucccgaaccaaucca
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1013.miRNA:5526	accaauccacacuccaaaacg
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1013.miRNA:5527	cgaaccaauccacacuccaaa
>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1013
	accaaaacggagcguacagcuucguuuuggaaccgaaggacuuggcgcuuuacuucacuggggcgaaucgaacaccuuacagguacuucucguuugccggggcgcgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucaguucagaacugaaggugacguuuuggaguguggauugguucgggaugaauaaggaucgaaggcgucacaacacuaaagaacccuagauucaacaccacgcuauccuacuuccgccucgaaauagacggcaaccucaagaucca
	.((((((((((((.....)))))))))))).......(((((((.(((((((......)))))))....(((.(((.....)))..))).((((((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))..(((((.......(((........)))..........)))))..........)))))))...)))))).......)))).))).

###########################################################################################################################

>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.225.0	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	28.7096415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucagu
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    gcuaggaauaaguagggcuugguuaggugugagguuuugcaguggaaguca
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1014.miRNA:5528	gaaccaauccacacuccaaaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1014.miRNA:5529	aaccaauccacacuccaaaac
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1014.miRNA:5530	aauccacacuccaaaacguca
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1014.miRNA:5531	uauucaucccgaaccaaucca
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1014.miRNA:5532	accaauccacacuccaaaacg
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1014.miRNA:5533	cgaaccaauccacacuccaaa
>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1014
	uuggaaccgaaggacuuggcgcuuuacuucacuggggcgaaucgaacaccuuacagguacuucucguuugccggggcgcgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucaguucagaacugaaggugacguuuuggaguguggauugguucgggaugaauaaggaucgaaggcgucacaacacuaaagaacccuagauucaacaccacgcuauccuacuuccgccucgaaauagacggcaaccucaagauccac
	.((((...((((.(((((.(((((((......)))))))..............))))).)))).((((((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))..(((((.......(((........)))..........)))))..........)))))))...))))))............)))).

###########################################################################################################################

>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.235.0	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	28.7096415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucagu
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    gcuaggaauaaguagggcuugguuaggugugagguuuugcaguggaaguca
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1015.miRNA:5534	gaaccaauccacacuccaaaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1015.miRNA:5535	aaccaauccacacuccaaaac
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1015.miRNA:5536	aauccacacuccaaaacguca
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1015.miRNA:5537	uauucaucccgaaccaaucca
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1015.miRNA:5538	accaauccacacuccaaaacg
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1015.miRNA:5539	cgaaccaauccacacuccaaa
>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1015
	aggacuuggcgcuuuacuucacuggggcgaaucgaacaccuuacagguacuucucguuugccggggcgcgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucaguucagaacugaaggugacguuuuggaguguggauugguucgggaugaauaaggaucgaaggcgucacaacacuaaagaacccuagauucaacaccacgcuauccuacuuccgccucgaaauagacggcaaccucaagaucca
	.(((((((.(((((((......)))))))...............((((.....(((((((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))..(((((.......(((........)))..........)))))..........)))))))...)))))))..)))))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.235.1	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	28.7096415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucagu
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    gcuaggaauaaguagggcuugguuaggugugagguuuugcaguggaaguca
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1016.miRNA:5540	gaaccaauccacacuccaaaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1016.miRNA:5541	aaccaauccacacuccaaaac
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1016.miRNA:5542	aauccacacuccaaaacguca
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1016.miRNA:5543	uauucaucccgaaccaaucca
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1016.miRNA:5544	accaauccacacuccaaaacg
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1016.miRNA:5545	cgaaccaauccacacuccaaa
>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1016
	aggacuuggcgcuuuacuucacuggggcgaaucgaacaccuuacagguacuucucguuugccggggcgcgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucaguucagaacugaaggugacguuuuggaguguggauugguucgggaugaauaaggaucgaaggcgucacaacacuaaagaacccuagauucaacaccacgcuauccuacuuccgccucgaaauagacggcaaccucaagaucca
	.(((((((.(((((((......)))))))....(((.(((.....)))..))).((((((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))..(((((.......(((........)))..........)))))..........)))))))...)))))).......)))).))).

###########################################################################################################################

>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.238.0	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	28.7096415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucagu
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    gcuaggaauaaguagggcuugguuaggugugagguuuugcaguggaaguca
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1017.miRNA:5546	gaaccaauccacacuccaaaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1017.miRNA:5547	aaccaauccacacuccaaaac
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1017.miRNA:5548	aauccacacuccaaaacguca
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1017.miRNA:5549	uauucaucccgaaccaaucca
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1017.miRNA:5550	accaauccacacuccaaaacg
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1017.miRNA:5551	cgaaccaauccacacuccaaa
>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1017
	acuuggcgcuuuacuucacuggggcgaaucgaacaccuuacagguacuucucguuugccggggcgcgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucaguucagaacugaaggugacguuuuggaguguggauugguucgggaugaauaaggaucgaaggcgucacaacacuaaagaacccuagauucaacaccacgcuauccuacuuccgccucgaaauagacggcaaccucaaga
	.((((.(((((((......)))))))...............((((.....(((((((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))..(((((.......(((........)))..........)))))..........)))))))...)))))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.238.1	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	28.7096415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucagu
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    gcuaggaauaaguagggcuugguuaggugugagguuuugcaguggaaguca
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1018.miRNA:5552	gaaccaauccacacuccaaaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1018.miRNA:5553	aaccaauccacacuccaaaac
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1018.miRNA:5554	aauccacacuccaaaacguca
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1018.miRNA:5555	uauucaucccgaaccaaucca
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1018.miRNA:5556	accaauccacacuccaaaacg
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1018.miRNA:5557	cgaaccaauccacacuccaaa
>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1018
	acuuggcgcuuuacuucacuggggcgaaucgaacaccuuacagguacuucucguuugccggggcgcgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucaguucagaacugaaggugacguuuuggaguguggauugguucgggaugaauaaggaucgaaggcgucacaacacuaaagaacccuagauucaacaccacgcuauccuacuuccgccucgaaauagacggcaaccucaaga
	.((((.(((((((......)))))))....(((.(((.....)))..))).((((((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))..(((((.......(((........)))..........)))))..........)))))))...)))))).......)))).

###########################################################################################################################

>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.256.0	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	28.7096415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucagu
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    gcuaggaauaaguagggcuugguuaggugugagguuuugcaguggaaguca
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1019.miRNA:5558	gaaccaauccacacuccaaaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1019.miRNA:5559	aaccaauccacacuccaaaac
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1019.miRNA:5560	aauccacacuccaaaacguca
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1019.miRNA:5561	uauucaucccgaaccaaucca
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1019.miRNA:5562	accaauccacacuccaaaacg
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1019.miRNA:5563	cgaaccaauccacacuccaaa
>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1019
	cuggggcgaaucgaacaccuuacagguacuucucguuugccggggcgcgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucaguucagaacugaaggugacguuuuggaguguggauugguucgggaugaauaaggaucgaaggcgucacaacacuaaagaacccuagauucaacaccacgcuauccuacuuccgccucgaaauagacggcaaccucaa
	.(((((......(((.(((.....)))..))).((((((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))..(((((.......(((........)))..........)))))..........)))))))...))))))....))))).

###########################################################################################################################

>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.260.0	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	28.7096415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucagu
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    gcuaggaauaaguagggcuugguuaggugugagguuuugcaguggaaguca
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1020.miRNA:5564	gaaccaauccacacuccaaaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1020.miRNA:5565	aaccaauccacacuccaaaac
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1020.miRNA:5566	aauccacacuccaaaacguca
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1020.miRNA:5567	uauucaucccgaaccaaucca
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1020.miRNA:5568	accaauccacacuccaaaacg
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1020.miRNA:5569	cgaaccaauccacacuccaaa
>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1020
	ggcgaaucgaacaccuuacagguacuucucguuugccggggcgcgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucaguucagaacugaaggugacguuuuggaguguggauugguucgggaugaauaaggaucgaaggcgucacaacacuaaagaacccuagauucaacaccacgcuauccuacuuccgccucgaaauagacggcaaccuca
	(((((((.(((.(((.....)))..)))..)))))))((((..(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))..(((((.......(((........)))..........)))))...........(((((......)).)))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.273.0	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	28.7096415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucagu
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    gcuaggaauaaguagggcuugguuaggugugagguuuugcaguggaaguca
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1021.miRNA:5570	gaaccaauccacacuccaaaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1021.miRNA:5571	aaccaauccacacuccaaaac
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1021.miRNA:5572	aauccacacuccaaaacguca
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1021.miRNA:5573	uauucaucccgaaccaaucca
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1021.miRNA:5574	accaauccacacuccaaaacg
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1021.miRNA:5575	cgaaccaauccacacuccaaa
>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1021
	ccuuacagguacuucucguuugccggggcgcgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucaguucagaacugaaggugacguuuuggaguguggauugguucgggaugaauaaggaucgaaggcgucacaacacuaaagaacccuagauucaacaccacgcuauccuacuuccgccucgaaauagacggcaaccucaaga
	.(((..((((.....(((((((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))..(((((.......(((........)))..........)))))..........)))))))...)))))))..)))).))).

###########################################################################################################################

>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.278.0	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	28.7096415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucagu
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    gcuaggaauaaguagggcuugguuaggugugagguuuugcaguggaaguca
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1022.miRNA:5576	gaaccaauccacacuccaaaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1022.miRNA:5577	aaccaauccacacuccaaaac
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1022.miRNA:5578	aauccacacuccaaaacguca
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1022.miRNA:5579	uauucaucccgaaccaaucca
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1022.miRNA:5580	accaauccacacuccaaaacg
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1022.miRNA:5581	cgaaccaauccacacuccaaa
>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1022
	cagguacuucucguuugccggggcgcgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucaguucagaacugaaggugacguuuuggaguguggauugguucgggaugaauaaggaucgaaggcgucacaacacuaaagaacccuagauucaacaccacgcuauccuacuuccgccucgaaauagacggcaaccuc
	.((((.....(((((((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))..(((((.......(((........)))..........)))))..........)))))))...)))))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.287.0	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	28.7096415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucagu
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    gcuaggaauaaguagggcuugguuaggugugagguuuugcaguggaaguca
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1023.miRNA:5582	gaaccaauccacacuccaaaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1023.miRNA:5583	aaccaauccacacuccaaaac
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1023.miRNA:5584	aauccacacuccaaaacguca
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1023.miRNA:5585	uauucaucccgaaccaaucca
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1023.miRNA:5586	accaauccacacuccaaaacg
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1023.miRNA:5587	cgaaccaauccacacuccaaa
>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1023
	cucguuugccggggcgcgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucaguucagaacugaaggugacguuuuggaguguggauugguucgggaugaauaaggaucgaaggcgucacaacacuaaagaacccuagauucaacaccacgcuauccuacuuccgccucgaaauagacggc
	.(((((((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))..(((((.......(((........)))..........)))))..........)))))))...))))))).

###########################################################################################################################

>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.295.0	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	28.7096415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucagu
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    gcuaggaauaaguagggcuugguuaggugugagguuuugcaguggaaguca
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1024.miRNA:5588	gaaccaauccacacuccaaaa
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1024.miRNA:5589	aaccaauccacacuccaaaac
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1024.miRNA:5590	aauccacacuccaaaacguca
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1024.miRNA:5591	uauucaucccgaaccaaucca
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1024.miRNA:5592	accaauccacacuccaaaacg
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1024.miRNA:5593	cgaaccaauccacacuccaaa
>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1024
	ccggggcgcgauccuuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucaguucagaacugaaggugacguuuuggaguguggauugguucgggaugaauaaggaucgaaggcgucacaacacuaaagaacccuagauucaacaccacgcuauccuacuuccgccucgaaauagacggcaaccuca
	.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))..(((((.......(((........)))..........)))))..........))))))).....((.((...)))).

###########################################################################################################################

>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.309.0	is_MIRNA
	VAL:	1.88	MeanVal:	29.407879	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucagu
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    auaaguagggcuugguuaggugugagguuuugcaguggaaguca
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1025.miRNA:5594	gaaccaauccacacuccaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1025.miRNA:5595	aaccaauccacacuccaaaac
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1025.miRNA:5596	aauccacacuccaaaacguca
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1025.miRNA:5597	cgaaccaauccacacuccaaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1025.miRNA:5598	accaauccacacuccaaaacg
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1025.miRNA:5599	auccacacuccaaaacgucac
>>LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1025
	uuauucaucccgaaccaauccacacuccaaaacgucaccuucaguucagaacugaaggugacguuuuggaguguggauugguucgggaugaauaaggaucgaaggcgucacaacacuaaagaacccuagauucaacaccacgcuauccuacuuccgccucgaaauagacggcaaccucaagaucca
	.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).(((((...(((((.......(((........)))..........)))))...........(((((......)).)))........))))).

###########################################################################################################################

>LUSES4AD-T3-044-H17-15SEP2009-073--.0	is_MIRNA
	VAL:	16.00	MeanVal:	158.651004	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggcucaccggcgucaccuggcaagacgccggcaauggcuguccuagguacgag
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++-++-++-----+++--+++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++|++|++-----+++--+++
    REV:    accgaguggccgcaguggaccguucugcggccguu-cc-accuuaaccaccuuc
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSES4AD-T3-044-H17-15SEP2009-073--.Lu0910.pre-miRNA:1026.miRNA:5600	caccuggcaagacgccggcaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSES4AD-T3-044-H17-15SEP2009-073--.Lu0910.pre-miRNA:1026.miRNA:5601	caccggcgucaccuggcaaga
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSES4AD-T3-044-H17-15SEP2009-073--.Lu0910.pre-miRNA:1026.miRNA:5602	accggcgucaccuggcaagac
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSES4AD-T3-044-H17-15SEP2009-073--.Lu0910.pre-miRNA:1026.miRNA:5603	ucaccuggcaagacgccggca
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSES4AD-T3-044-H17-15SEP2009-073--.Lu0910.pre-miRNA:1026.miRNA:5604	ucaccggcgucaccuggcaag
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSES4AD-T3-044-H17-15SEP2009-073--.Lu0910.pre-miRNA:1026.miRNA:5605	accuggcaagacgccggcaau
>>LUSES4AD-T3-044-H17-15SEP2009-073--.Lu0910.pre-miRNA:1026
	agagaucaucgggaccaggacugaggacagcgacgugaaaucgacgccguuccagccuaacagcgagguguuugggcuucagcgguucagagagugugagcucauccauggaaggugggccauguuggcuacccucggcgcucucaucgucgaguggcucaccggcgucaccuggcaagacgccggcaauggcuguccuagguacgaggauccuuccaccaauuccaccuugccggcgucuugccaggugacgccggugagccag
	.....((.((((........)))).))...(((((.......((.((((((..(((((((((......)))).)))))..)))))))).(((((((((((....((....)).(((.((((.....))))))))))).)))))))..)))))..(((((((((((((((((((((((((((((((((((.((.((.....(((..(((....)))..))).....))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSES4AD-T3-044-H17-15SEP2009-073--.1	is_MIRNA
	VAL:	16.00	MeanVal:	158.651004	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggcucaccggcgucaccuggcaagacgccggcaauggcuguccuagguacgag
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++-++-++-----+++--+++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++|++|++-----+++--+++
    REV:    accgaguggccgcaguggaccguucugcggccguu-cc-accuuaaccaccuuc
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSES4AD-T3-044-H17-15SEP2009-073--.Lu0910.pre-miRNA:1027.miRNA:5606	caccuggcaagacgccggcaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSES4AD-T3-044-H17-15SEP2009-073--.Lu0910.pre-miRNA:1027.miRNA:5607	caccggcgucaccuggcaaga
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSES4AD-T3-044-H17-15SEP2009-073--.Lu0910.pre-miRNA:1027.miRNA:5608	accggcgucaccuggcaagac
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSES4AD-T3-044-H17-15SEP2009-073--.Lu0910.pre-miRNA:1027.miRNA:5609	ucaccuggcaagacgccggca
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSES4AD-T3-044-H17-15SEP2009-073--.Lu0910.pre-miRNA:1027.miRNA:5610	ucaccggcgucaccuggcaag
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSES4AD-T3-044-H17-15SEP2009-073--.Lu0910.pre-miRNA:1027.miRNA:5611	accuggcaagacgccggcaau
>>LUSES4AD-T3-044-H17-15SEP2009-073--.Lu0910.pre-miRNA:1027
	agagaucaucgggaccaggacugaggacagcgacgugaaaucgacgccguuccagccuaacagcgagguguuugggcuucagcgguucagagagugugagcucauccauggaaggugggccauguuggcuacccucggcgcucucaucgucgaguggcucaccggcgucaccuggcaagacgccggcaauggcuguccuagguacgaggauccuuccaccaauuccaccuugccggcgucuugccaggugacgccggugagccag
	...(((.....(((((.((.(((.((((.(((.((......)).))).))))))))).......(((((......)))))...))))).(((((((((((....((....)).(((.((((.....))))))))))).)))))))...)))...(((((((((((((((((((((((((((((((((((.((.((.....(((..(((....)))..))).....))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSES4AD-T3-052-K09-15SEP2009-037--.675.0	is_MIRNA
	VAL:	1.35	MeanVal:	10.6281871666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucucucaa----gucgaggcucga---acu-uagaacaacucacauuuuugacagacaguguuagu
            ++++++++||||+++-++++++++|||+++|++-----+++-+++---+++----++++++-++++
            ++++++++----+++-++++++++---+++-++-----+++-+++-||+++---|++++++-++++
    REV:    agggaguuuuguuagauccgaguuuacugacguaaaagugguuguu--aacaua-ugucauuguca
                                            *********************	33:::53	25--45	>>LUSES4AD-T3-052-K09-15SEP2009-037--.Lu0910.pre-miRNA:1028.miRNA:5612	agaacaacucacauuuuugac
                                                     *********************	42:::62	34--54	>>LUSES4AD-T3-052-K09-15SEP2009-037--.Lu0910.pre-miRNA:1028.miRNA:5613	cacauuuuugacagacagugu
                                                *********************	37:::57	29--49	>>LUSES4AD-T3-052-K09-15SEP2009-037--.Lu0910.pre-miRNA:1028.miRNA:5614	caacucacauuuuugacagac
                                               *********************	36:::56	28--48	>>LUSES4AD-T3-052-K09-15SEP2009-037--.Lu0910.pre-miRNA:1028.miRNA:5615	acaacucacauuuuugacaga
                                                  *********************	39:::59	31--51	>>LUSES4AD-T3-052-K09-15SEP2009-037--.Lu0910.pre-miRNA:1028.miRNA:5616	acucacauuuuugacagacag
                                             *********************	34:::54	26--46	>>LUSES4AD-T3-052-K09-15SEP2009-037--.Lu0910.pre-miRNA:1028.miRNA:5617	gaacaacucacauuuuugaca
>>LUSES4AD-T3-052-K09-15SEP2009-037--.Lu0910.pre-miRNA:1028
	cucucucaagucgaggcucgaacuuagaacaacucacauuuuugacagacaguguuaguuacuacuguuacuguauacaauuguuggugaaaaugcagucauuugagccuagauuguuuugagggaa
	.(((((((((((.(((((((((((((.....(((.(((...(((....((((((.((((....)))).))))))...))).))).))).....)).)))...)))))))).)))....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-Contig135--.871.0	is_MIRNA
	VAL:	1.00	MeanVal:	5.716491	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcauaccgucuggagauuuccguucccgccguucuuggccucggc
            +++----+++++++++++++++--------+++-++++++--+++
            +++||||+++++++++++++++-------|+++-++++++--+++
    REV:    cgu----uagacuucuagaggcugaaacc-uaacagccgggaccg
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSFL1AD-Contig135--.Lu0910.pre-miRNA:1029.miRNA:5618	gucuggagauuuccguucccg
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSFL1AD-Contig135--.Lu0910.pre-miRNA:1029.miRNA:5619	ucuggagauuuccguucccgc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSFL1AD-Contig135--.Lu0910.pre-miRNA:1029.miRNA:5620	cgucuggagauuuccguuccc
>>LUSFL1AD-Contig135--.Lu0910.pre-miRNA:1029
	gaccaggcgucggcgaucgcaccgucguagccgcgccuguacaauaccucaggagcuguaaacgccggcguuccgcauaccgucuggagauuuccguucccgccguucuuggccucggccucggccagggccgacaauccaaagucggagaucuucagauugccguccugaucgaggaggagguugugcggcuuuaggucacgaugagcgacgccguucuggug
	.((((((...(((((.((((..((((((..((..(((.(((((..(((((.(((((.((........)))))))(((....(((((((((((((((........(((.((((((..(((....)))..)))))).))).......))))))))))))))))))..((((.....)))).)))))))))))))....))..)))))).))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-Contig135--.871.1	is_MIRNA
	VAL:	13.68	MeanVal:	28.3493081666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucuggagauuuccguucccgccguucuuggccucggc
            +++++++++++++++--------+++-++++++--+++
            +++++++++++++++-------|+++-++++++--+++
    REV:    uagacuucuagaggcugaaacc-uaacagccgggaccg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSFL1AD-Contig135--.Lu0910.pre-miRNA:1030.miRNA:5621	ucuggagauuuccguucccgc
>>LUSFL1AD-Contig135--.Lu0910.pre-miRNA:1030
	gaccaggcgucggcgaucgcaccgucguagccgcgccuguacaauaccucaggagcuguaaacgccggcguuccgcauaccgucuggagauuuccguucccgccguucuuggccucggccucggccagggccgacaauccaaagucggagaucuucagauugccguccugaucgaggaggagguugugcggcuuuaggucacgaugagcgacgccguucuggug
	.((((((...(((((.((((..((((((..((..(((.(((((..(((((.(((((.((........))))))).......(((((((((((((((........(((.((((((..(((....)))..)))))).))).......))))))))))))))).....((((.....)))).)))))))))))))....))..)))))).))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-Contig261--.659.0	is_MIRNA
	VAL:	1.76	MeanVal:	8.1701145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccguuucucugcacaugaugcucccgaugucgaaaggagu-gaga
            +++--+++++++-----+++++-----++--+++++++++|++++
            +++--+++++++-||||+++++--|||++--+++++++++-++++
    REV:    ggcuuagaggugg----uacgaag---acuucuuuccucaccucu
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSFL1AD-Contig261--.Lu0910.pre-miRNA:1031.miRNA:5622	augcucccgaugucgaaagga
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSFL1AD-Contig261--.Lu0910.pre-miRNA:1031.miRNA:5623	ugcucccgaugucgaaaggag
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSFL1AD-Contig261--.Lu0910.pre-miRNA:1031.miRNA:5624	gcucccgaugucgaaaggagu
>>LUSFL1AD-Contig261--.Lu0910.pre-miRNA:1031
	accguuucucugcacaugaugcucccgaugucgaaaggagugagaccuuucuccacuccuuucuucagaagcaugguggagauucgga
	.(((..(((((((.....(((((.....((..(((((((((((((....)))).)))))))))..))..))))).)))))))..))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-Contig261--.659.1	is_MIRNA
	VAL:	2.64	MeanVal:	19.1447941666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccguuucucugcacaugaugcucccgaugucgaaaggagu-gaga
            +++--+++++++-++---++++-----++--+++++++++|++++
            +++--+++++++|++|||++++--|||++--+++++++++-++++
    REV:    ggcuuagaggug-gu---acgaag---acuucuuuccucaccucu
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSFL1AD-Contig261--.Lu0910.pre-miRNA:1032.miRNA:5625	ugcucccgaugucgaaaggag
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSFL1AD-Contig261--.Lu0910.pre-miRNA:1032.miRNA:5626	gcucccgaugucgaaaggagu
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSFL1AD-Contig261--.Lu0910.pre-miRNA:1032.miRNA:5627	augcucccgaugucgaaagga
                                  *********************	23:::43	23--42	>>LUSFL1AD-Contig261--.Lu0910.pre-miRNA:1032.miRNA:5628	cccgaugucgaaaggagu-ga
                                 *********************	22:::42	22--41	>>LUSFL1AD-Contig261--.Lu0910.pre-miRNA:1032.miRNA:5629	ucccgaugucgaaaggagu-g
                                *********************	21:::41	21--40	>>LUSFL1AD-Contig261--.Lu0910.pre-miRNA:1032.miRNA:5630	cucccgaugucgaaaggagu-
>>LUSFL1AD-Contig261--.Lu0910.pre-miRNA:1032
	accguuucucugcacaugaugcucccgaugucgaaaggagugagaccuuucuccacuccuuucuucagaagcaugguggagauucgga
	.(((..(((((((.((...((((.....((..(((((((((((((....)))).)))))))))..))..)))))))))))))..))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-Contig261--.663.0	is_MIRNA
	VAL:	1.46	MeanVal:	10.1273833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucucugca----caugaugcucccgaugucgaaaggagu-gaga
            +++++++--||||+++-+++++-----++--+++++++++|++++
            +++++++------+++-+++++--|||++--+++++++++-++++
    REV:    gggaggcuuagaggugguacgaag---acuucuuuccucaccucu
                             *********************	18:::38	14--34	>>LUSFL1AD-Contig261--.Lu0910.pre-miRNA:1033.miRNA:5631	augcucccgaugucgaaagga
                              *********************	19:::39	15--35	>>LUSFL1AD-Contig261--.Lu0910.pre-miRNA:1033.miRNA:5632	ugcucccgaugucgaaaggag
                               *********************	20:::40	16--36	>>LUSFL1AD-Contig261--.Lu0910.pre-miRNA:1033.miRNA:5633	gcucccgaugucgaaaggagu
                            *********************	17:::37	13--33	>>LUSFL1AD-Contig261--.Lu0910.pre-miRNA:1033.miRNA:5634	gaugcucccgaugucgaaagg
                          *********************	15:::35	11--31	>>LUSFL1AD-Contig261--.Lu0910.pre-miRNA:1033.miRNA:5635	augaugcucccgaugucgaaa
>>LUSFL1AD-Contig261--.Lu0910.pre-miRNA:1033
	uuucucugcacaugaugcucccgaugucgaaaggagugagaccuuucuccacuccuuucuucagaagcaugguggagauucggagggu
	.(((((((..(((.(((((.....((..(((((((((((((....)))).)))))))))..))..))))).)))......))))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-Contig261--.672.0	is_MIRNA
	VAL:	18.70	MeanVal:	129.333366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caugaugcucccgaugucgaaaggagu-gaga
            +++-+++++-----++--+++++++++|++++
            +++-+++++--|||++--+++++++++-++++
    REV:    gugguacgaag---acuucuuuccucaccucu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSFL1AD-Contig261--.Lu0910.pre-miRNA:1034.miRNA:5636	augcucccgaugucgaaagga
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSFL1AD-Contig261--.Lu0910.pre-miRNA:1034.miRNA:5637	gcucccgaugucgaaaggagu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSFL1AD-Contig261--.Lu0910.pre-miRNA:1034.miRNA:5638	ugcucccgaugucgaaaggag
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSFL1AD-Contig261--.Lu0910.pre-miRNA:1034.miRNA:5639	gaugcucccgaugucgaaagg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSFL1AD-Contig261--.Lu0910.pre-miRNA:1034.miRNA:5640	augaugcucccgaugucgaaa
>>LUSFL1AD-Contig261--.Lu0910.pre-miRNA:1034
	acaugaugcucccgaugucgaaaggagugagaccuuucuccacuccuuucuucagaagcauggugg
	.(((.(((((.....((..(((((((((((((....)))).)))))))))..))..))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-Contig278--.451.0	is_MIRNA
	VAL:	5.57	MeanVal:	46.640566	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccuuucgucgac-gaucauagaggaucc-cgacagagc
            +++++--------|++-+++-++++++++|+++++-+++
            +++++---------++-+++|++++++++-+++++-+++
    REV:    aggaguuuccguaacuugua-cuccuaggagcugugucg
                          *********************	15:::35	14--33	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1035.miRNA:5641	gaucauagaggaucc-cgaca
                        *********************	13:::33	13--31	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1035.miRNA:5642	c-gaucauagaggaucc-cga
                       *********************	12:::32	12--30	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1035.miRNA:5643	ac-gaucauagaggaucc-cg
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1035.miRNA:5644	ucgucgac-gaucauagagga
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1035.miRNA:5645	cgucgac-gaucauagaggau
                            *********************	17:::37	16--35	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1035.miRNA:5646	ucauagaggaucc-cgacaga
>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1035
	ugaggaugugucgcaggcacuguaucuuucugauaccgcacuaucuugcgguuucaaucuccuuucgucgacgaucauagaggaucccgacagagcagggagcugugucgaggauccucauguucaaugccuuugaggac
	.((((((((((.....))))...)))))).(((.((((((......)))))).)))...(((((........((.(((.(((((((((((((.(((.....))).))))).))))))))))).)).........))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-Contig278--.480.0	is_MIRNA
	VAL:	5.57	MeanVal:	46.640566	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccuuucgucgac-gaucauagaggaucc-cgacagagc
            +++++--------|++-+++-++++++++|+++++-+++
            +++++---------++-+++|++++++++-+++++-+++
    REV:    aggaguuuccguaacuugua-cuccuaggagcugugucg
                          *********************	15:::35	14--33	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1036.miRNA:5647	gaucauagaggaucc-cgaca
                        *********************	13:::33	13--31	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1036.miRNA:5648	c-gaucauagaggaucc-cga
                       *********************	12:::32	12--30	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1036.miRNA:5649	ac-gaucauagaggaucc-cg
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1036.miRNA:5650	ucgucgac-gaucauagagga
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1036.miRNA:5651	cgucgac-gaucauagaggau
                            *********************	17:::37	16--35	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1036.miRNA:5652	ucauagaggaucc-cgacaga
>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1036
	cugauaccgcacuaucuugcgguuucaaucuccuuucgucgacgaucauagaggaucccgacagagcagggagcugugucgaggauccucauguucaaugccuuugaggac
	.(((.((((((......)))))).)))...(((((........((.(((.(((((((((((((.(((.....))).))))).))))))))))).)).........))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-Contig278--.484.0	is_MIRNA
	VAL:	5.57	MeanVal:	46.640566	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccuuucgucgac-gaucauagaggaucc-cgacagagc
            +++++--------|++-+++-++++++++|+++++-+++
            +++++---------++-+++|++++++++-+++++-+++
    REV:    aggaguuuccguaacuugua-cuccuaggagcugugucg
                          *********************	15:::35	14--33	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1037.miRNA:5653	gaucauagaggaucc-cgaca
                        *********************	13:::33	13--31	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1037.miRNA:5654	c-gaucauagaggaucc-cga
                       *********************	12:::32	12--30	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1037.miRNA:5655	ac-gaucauagaggaucc-cg
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1037.miRNA:5656	ucgucgac-gaucauagagga
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1037.miRNA:5657	cgucgac-gaucauagaggau
                            *********************	17:::37	16--35	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1037.miRNA:5658	ucauagaggaucc-cgacaga
>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1037
	uaccgcacuaucuugcgguuucaaucuccuuucgucgacgaucauagaggaucccgacagagcagggagcugugucgaggauccucauguucaaugccuuugaggac
	.((((((......)))))).......(((((........((.(((.(((((((((((((.(((.....))).))))).))))))))))).)).........))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-Contig278--.509.0	is_MIRNA
	VAL:	5.57	MeanVal:	46.640566	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccuuucgucgac-gaucauagaggaucc-cgacagagc
            +++++--------|++-+++-++++++++|+++++-+++
            +++++---------++-+++|++++++++-+++++-+++
    REV:    aggaguuuccguaacuugua-cuccuaggagcugugucg
                          *********************	15:::35	14--33	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1038.miRNA:5659	gaucauagaggaucc-cgaca
                        *********************	13:::33	13--31	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1038.miRNA:5660	c-gaucauagaggaucc-cga
                       *********************	12:::32	12--30	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1038.miRNA:5661	ac-gaucauagaggaucc-cg
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1038.miRNA:5662	ucgucgac-gaucauagagga
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1038.miRNA:5663	cgucgac-gaucauagaggau
                            *********************	17:::37	16--35	>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1038.miRNA:5664	ucauagaggaucc-cgacaga
>>LUSFL1AD-Contig278--.Lu0910.pre-miRNA:1038
	cuccuuucgucgacgaucauagaggaucccgacagagcagggagcugugucgaggauccucauguucaaugccuuugaggac
	.(((((........((.(((.(((((((((((((.(((.....))).))))).))))))))))).)).........))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-Contig313--.251.0	is_MIRNA
	VAL:	4.42	MeanVal:	61.8809441666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaugucgagcaagaucgucuggaacgccuucucgacguugaacgccuccagcgccgaagucuccaggaacgacaguguuuccu--ucuccgccaucgccugugcguccucugc-cgacaccgaccggaggugguucagaucagacuuguuccc-ggcca-gcaugaugacg
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++||+++-++-+++++++---+++--------|+++++-++-++++-++++++++------++---+++++-|+++++|++-++++--++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--+++-++-+++++++--|+++---------+++++-++-++++-++++++++---|||++|||+++++--+++++-++|++++--++
    REV:    uuacagcucguucuagcagaccuugcggaagagcugcaacuugcggaggucgcggcuucagagguccuugcugucacagaggagcagaugcuguagugguu-cgccgucugcaagcuguugcaggccgccaccgaggcg---cu---cgaggcacuggugcg-gcuaaggu
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>LUSFL1AD-Contig313--.Lu0910.pre-miRNA:1039.miRNA:5665	aagucuccaggaacgacagug
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSFL1AD-Contig313--.Lu0910.pre-miRNA:1039.miRNA:5666	gaagucuccaggaacgacagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSFL1AD-Contig313--.Lu0910.pre-miRNA:1039.miRNA:5667	gucgagcaagaucgucuggaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSFL1AD-Contig313--.Lu0910.pre-miRNA:1039.miRNA:5668	ucgagcaagaucgucuggaac
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>LUSFL1AD-Contig313--.Lu0910.pre-miRNA:1039.miRNA:5669	agucuccaggaacgacagugu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSFL1AD-Contig313--.Lu0910.pre-miRNA:1039.miRNA:5670	augucgagcaagaucgucugg
>>LUSFL1AD-Contig313--.Lu0910.pre-miRNA:1039
	aaugucgagcaagaucgucuggaacgccuucucgacguugaacgccuccagcgccgaagucuccaggaacgacaguguuuccuucuccgccaucgccugugcguccucugccgacaccgaccggaggugguucagaucagacuuguucccggccagcaugaugacgauguuggaaucggcguggucacggagcucgcggagccaccgccggacguugucgaacgucugccgcuuggugaugucguagacgaggagacacugucguuccuggagacuucggcgcuggaggcguucaacgucgagaaggcguuccagacgaucuugcucgacauuuaccagaucaucagcaagaaggcgcuggcggcucaggaagcagcgaacgcaucgggagucccgcagggaaagacgaucgacgucgcaaauuugcccgguaaugccaacaacaaaggauguugcuccgcuugauuuuuuuuuuauauuucgaaaccaauucuaaguau
	((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((.(((((((...(((........(((((.((.((((.((((((((......((...(((((.(((((((.((((..((....))..)))))).)))))..)))))))...)))))))).)))).)).))))).........)))..))))))).)).)))..)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))....((((((..(((.....(((((((((.(((.....))).((((.((.((((....((((...))))....))))))...))))......))).)))...)))..(((((.....)))))....))))))))).......((((((.(((.....))).))))))

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-Contig313--.286.0	is_MIRNA
	VAL:	1.74	MeanVal:	23.3345261666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guugaacgccuccagcgccgaagucuccaggaacgacaguguuuccu--ucuccgccaucgccugugcguccucugc-cgacaccgaccggaggugguucagaucagacuuguuccc-ggcca-gcaugaugacg
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++||+++-++-+++++++---+++--------|+++++-++-++++-++++++++------++---+++++-|+++++|++-++++--++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--+++-++-+++++++--|+++---------+++++-++-++++-++++++++---|||++|||+++++--+++++-++|++++--++
    REV:    caacuugcggaggucgcggcuucagagguccuugcugucacagaggagcagaugcuguagugguu-cgccgucugcaagcuguugcaggccgccaccgaggcg---cu---cgaggcacuggugcg-gcuaaggu
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSFL1AD-Contig313--.Lu0910.pre-miRNA:1040.miRNA:5671	gaagucuccaggaacgacagu
                                *********************	21:::41	21--41	>>LUSFL1AD-Contig313--.Lu0910.pre-miRNA:1040.miRNA:5672	aagucuccaggaacgacagug
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSFL1AD-Contig313--.Lu0910.pre-miRNA:1040.miRNA:5673	agucuccaggaacgacagugu
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSFL1AD-Contig313--.Lu0910.pre-miRNA:1040.miRNA:5674	cgaagucuccaggaacgacag
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSFL1AD-Contig313--.Lu0910.pre-miRNA:1040.miRNA:5675	ccgaagucuccaggaacgaca
                                   *********************	24:::44	24--44	>>LUSFL1AD-Contig313--.Lu0910.pre-miRNA:1040.miRNA:5676	ucuccaggaacgacaguguuu
>>LUSFL1AD-Contig313--.Lu0910.pre-miRNA:1040
	cguugaacgccuccagcgccgaagucuccaggaacgacaguguuuccuucuccgccaucgccugugcguccucugccgacaccgaccggaggugguucagaucagacuuguucccggccagcaugaugacgauguuggaaucggcguggucacggagcucgcggagccaccgccggacguugucgaacgucugccgcuuggugaugucguagacgaggagacacugucguuccuggagacuucggcgcuggaggcguucaacgucgagaaggcguuccagacgaucuugcucgacauuuaccagaucaucagcaagaaggcgcuggcggcucaggaagcagcgaacgcaucgggagucccgcagggaaagacgaucgacgucgcaaauuugcccgguaaugccaacaacaaaggauguugcuccgcuugauuuuuuuuuuauauuucgaaaccaauucuaaguau
	.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((.(((((((...(((........(((((.((.((((.((((((((......((...(((((.(((((((.((((..((....))..)))))).)))))..)))))))...)))))))).)))).)).))))).........)))..))))))).)).)))..)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))((((((((((((((...)))).)))).)))))).......((((((..(((.....(((((((((.(((.....))).((((.((.((((....((((...))))....))))))...))))......))).)))...)))..(((((.....)))))....))))))))).......((((((.(((.....))).))))))

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-Contig39--.1032.0	is_MIRNA
	VAL:	1.38	MeanVal:	10.6751626666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuucucc-cugcugacgaugaucu--auuuucugg--caucacuaaugac-uuggggag
            ++++++++|+++++++-++-++++-||++++++++-||++++-++++++--|+++--+++
            ++++++++-+++++++-++|++++---++++++++---++++-++++++---+++--+++
    REV:    ggagggggugacgauuuuu-cuaguuuuagaagauuuaguagagguugucacggcaacuc
                         *********************	14:::34	13--31	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1041.miRNA:5677	ugacgaugaucu--auuuucu
                      *********************	11:::31	10--28	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1041.miRNA:5678	ugcugacgaugaucu--auuu
                       *********************	12:::32	11--29	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1041.miRNA:5679	gcugacgaugaucu--auuuu
                        *********************	13:::33	12--30	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1041.miRNA:5680	cugacgaugaucu--auuuuc
                           *********************	16:::36	15--33	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1041.miRNA:5681	acgaugaucu--auuuucugg
                    *********************	9:::29	9--26	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1041.miRNA:5682	-cugcugacgaugaucu--au
>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1041
	gacuauugggaaucuucucccugcugacgaugaucuauuuucuggcaucacuaaugacuuggggaguauucucaacggcacuguuggagaugauuuagaagauuuugaucuuuuuagcagugggggaggaauggaauuagaaagggauaucauugcugggcgaaaaaaugcugaucuuuuuucacuuucuaguguuccaucacuagu
	.((((.((....(((((((((((((((.((.((((.((((((((.((((.((((((..(((..(((....)))..)))...)))))).))))...))))))))...)))))).))))))).)))))))).((((((((((((((.....(((....)))..(((((((........))))))).)))))))..))))))))).))))

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-Contig39--.1035.0	is_MIRNA
	VAL:	1.38	MeanVal:	10.6751626666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuucucc-cugcugacgaugaucu--auuuucugg--caucacuaaugac-uuggggag
            ++++++++|+++++++-++-++++-||++++++++-||++++-++++++--|+++--+++
            ++++++++-+++++++-++|++++---++++++++---++++-++++++---+++--+++
    REV:    ggagggggugacgauuuuu-cuaguuuuagaagauuuaguagagguugucacggcaacuc
                         *********************	14:::34	13--31	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1042.miRNA:5683	ugacgaugaucu--auuuucu
                      *********************	11:::31	10--28	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1042.miRNA:5684	ugcugacgaugaucu--auuu
                       *********************	12:::32	11--29	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1042.miRNA:5685	gcugacgaugaucu--auuuu
                        *********************	13:::33	12--30	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1042.miRNA:5686	cugacgaugaucu--auuuuc
                           *********************	16:::36	15--33	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1042.miRNA:5687	acgaugaucu--auuuucugg
                    *********************	9:::29	9--26	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1042.miRNA:5688	-cugcugacgaugaucu--au
>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1042
	uauugggaaucuucucccugcugacgaugaucuauuuucuggcaucacuaaugacuuggggaguauucucaacggcacuguuggagaugauuuagaagauuuugaucuuuuuagcagugggggaggaauggaauuagaaagggauaucauugcugggcgaaaaaaugcugaucuuuuuucacuuucuaguguuccaucacuagu
	.(((((...(((((((((((((((.((.((((.((((((((.((((.((((((..(((..(((....)))..)))...)))))).))))...))))))))...)))))).))))))).)))))))).((((((((((((((.....(((....)))..(((((((........))))))).)))))))..)))))))..)))))

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-Contig39--.1043.0	is_MIRNA
	VAL:	1.38	MeanVal:	10.6751626666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuucucc-cugcugacgaugaucu--auuuucugg--caucacuaaugac-uuggggag
            ++++++++|+++++++-++-++++-||++++++++-||++++-++++++--|+++--+++
            ++++++++-+++++++-++|++++---++++++++---++++-++++++---+++--+++
    REV:    ggagggggugacgauuuuu-cuaguuuuagaagauuuaguagagguugucacggcaacuc
                         *********************	14:::34	13--31	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1043.miRNA:5689	ugacgaugaucu--auuuucu
                      *********************	11:::31	10--28	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1043.miRNA:5690	ugcugacgaugaucu--auuu
                       *********************	12:::32	11--29	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1043.miRNA:5691	gcugacgaugaucu--auuuu
                        *********************	13:::33	12--30	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1043.miRNA:5692	cugacgaugaucu--auuuuc
                           *********************	16:::36	15--33	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1043.miRNA:5693	acgaugaucu--auuuucugg
                    *********************	9:::29	9--26	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1043.miRNA:5694	-cugcugacgaugaucu--au
>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1043
	aucuucucccugcugacgaugaucuauuuucuggcaucacuaaugacuuggggaguauucucaacggcacuguuggagaugauuuagaagauuuugaucuuuuuagcagugggggaggaauggaauuagaaagggauaucauugcugggcgaaaaaaugcugaucuuuuuucacuuucuaguguuccauc
	.(((((((((((((((.((.((((.((((((((.((((.((((((..(((..(((....)))..)))...)))))).))))...))))))))...)))))).))))))).)))))))).((((((((((((((.....(((....)))..(((((((........))))))).)))))))..))))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-Contig39--.1047.0	is_MIRNA
	VAL:	1.43	MeanVal:	11.06845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucc-cugcugacgaugaucu--auuuucugg--caucacuaaugac-uuggggag
            ++++|+++++++-++-++++-||++++++++-||++++-++++++--|+++--+++
            ++++-+++++++-++|++++---++++++++---++++-++++++---+++--+++
    REV:    ggggugacgauuuuu-cuaguuuuagaagauuuaguagagguugucacggcaacuc
                     *********************	10:::30	9--27	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1044.miRNA:5695	ugacgaugaucu--auuuucu
                  *********************	7:::27	6--24	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1044.miRNA:5696	ugcugacgaugaucu--auuu
                   *********************	8:::28	7--25	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1044.miRNA:5697	gcugacgaugaucu--auuuu
                    *********************	9:::29	8--26	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1044.miRNA:5698	cugacgaugaucu--auuuuc
                       *********************	12:::32	11--29	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1044.miRNA:5699	acgaugaucu--auuuucugg
                *********************	5:::25	5--22	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1044.miRNA:5700	-cugcugacgaugaucu--au
>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1044
	ucucccugcugacgaugaucuauuuucuggcaucacuaaugacuuggggaguauucucaacggcacuguuggagaugauuuagaagauuuugaucuuuuuagcagugggggaggaauggaauuagaaagggauaucauugcugggcgaaaaaaugcugaucuuuuuucacuuucuaguguuccaucacua
	.(((((((((((.((.((((.((((((((.((((.((((((..(((..(((....)))..)))...)))))).))))...))))))))...)))))).))))))).)))).((..((((((((((((((.....(((....)))..(((((((........))))))).)))))))..)))))))..)).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-Contig39--.999.0	is_MIRNA
	VAL:	1.38	MeanVal:	10.6751626666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuucucc-cugcugacgaugaucu--auuuucugg--caucacuaaugac-uuggggag
            ++++++++|+++++++-++-++++-||++++++++-||++++-++++++--|+++--+++
            ++++++++-+++++++-++|++++---++++++++---++++-++++++---+++--+++
    REV:    ggagggggugacgauuuuu-cuaguuuuagaagauuuaguagagguugucacggcaacuc
                         *********************	14:::34	13--31	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1045.miRNA:5701	ugacgaugaucu--auuuucu
                      *********************	11:::31	10--28	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1045.miRNA:5702	ugcugacgaugaucu--auuu
                       *********************	12:::32	11--29	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1045.miRNA:5703	gcugacgaugaucu--auuuu
                        *********************	13:::33	12--30	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1045.miRNA:5704	cugacgaugaucu--auuuuc
                           *********************	16:::36	15--33	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1045.miRNA:5705	acgaugaucu--auuuucugg
                    *********************	9:::29	9--26	>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1045.miRNA:5706	-cugcugacgaugaucu--au
>>LUSFL1AD-Contig39--.Lu0910.pre-miRNA:1045
	gcccuuugagucucuugaagaaaucgaggcacagacuauugggaaucuucucccugcugacgaugaucuauuuucuggcaucacuaaugacuuggggaguauucucaacggcacuguuggagaugauuuagaagauuuugaucuuuuuagcagugggggaggaauggaauuagaaagggauaucauugcugggcgaaaaaaugcugaucuuuuuucacuuucuaguguuccauc
	.(((....((((((((((.....)))))....)))))...)))..(((((((((((((((.((.((((.((((((((.((((.((((((..(((..(((....)))..)))...)))))).))))...))))))))...)))))).))))))).)))))))).((((((((((((((.....(((....)))..(((((((........))))))).)))))))..))))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-Contig390--.790.0	is_MIRNA
	VAL:	3191.68	MeanVal:	33714.772339	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagagcacgauuccgauguggaaucccaucgg
            +++++++++++++--++-++++-++--++++++
            +++++++++++++--++-++++|++--++++++
    REV:    cuucuugugcuaguauuucguc-uauuguagcc
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1046.miRNA:5707	gauuccgauguggaaucccau
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1046.miRNA:5708	auuccgauguggaaucccauc
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1046.miRNA:5709	cgauuccgauguggaauccca
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1046.miRNA:5710	acgauuccgauguggaauccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1046.miRNA:5711	cacgauuccgauguggaaucc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1046.miRNA:5712	uuccgauguggaaucccaucg
>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1046
	gagcgaugagguggacguguuuggcucguacguugugggagagcacgauuccgauguggaaucccaucggguuuaccgauguuaucugcuuuaugaucguguucuucaccuucaugaacuucauguuggcggggaaagaagagccaccgccgucguua
	.(((((((.(((((.....(((..(((((........(((((((((((((..((.((((.((..((((((.....))))))..)))))).))..))))))))))))).....((((.....))))...)))))..))).....)))))..))))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-Contig390--.790.1	is_MIRNA
	VAL:	13.90	MeanVal:	105.3999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagagcacgauuccgauguggaaucccaucgg
            +++++++++++++--++-+++++----++++++
            +++++++++++++--++-+++++---|++++++
    REV:    cuucuugugcuaguauuucgucuauu-guagcc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1047.miRNA:5713	agagcacgauuccgaugugga
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1047.miRNA:5714	agcacgauuccgauguggaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1047.miRNA:5715	gcacgauuccgauguggaauc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1047.miRNA:5716	gagcacgauuccgauguggaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1047.miRNA:5717	gagagcacgauuccgaugugg
>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1047
	gagcgaugagguggacguguuuggcucguacguugugggagagcacgauuccgauguggaaucccaucggguuuaccgauguuaucugcuuuaugaucguguucuucaccuucaugaacuucauguuggcggggaaagaagagccaccgccgucguua
	.(((((((.(((((.....(((..(((((........(((((((((((((..((.(((((....((((((.....))))))...))))).))..))))))))))))).....((((.....))))...)))))..))).....)))))..))))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-Contig390--.803.0	is_MIRNA
	VAL:	3191.68	MeanVal:	33714.772339	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagagcacgauuccgauguggaaucccaucgg
            +++++++++++++--++-++++-++--++++++
            +++++++++++++--++-++++|++--++++++
    REV:    cuucuugugcuaguauuucguc-uauuguagcc
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1048.miRNA:5718	gauuccgauguggaaucccau
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1048.miRNA:5719	auuccgauguggaaucccauc
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1048.miRNA:5720	cgauuccgauguggaauccca
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1048.miRNA:5721	acgauuccgauguggaauccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1048.miRNA:5722	cacgauuccgauguggaaucc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1048.miRNA:5723	uuccgauguggaaucccaucg
>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1048
	gacguguuuggcucguacguugugggagagcacgauuccgauguggaaucccaucggguuuaccgauguuaucugcuuuaugaucguguucuucaccuucaugaacuucauguuggcggggaaagaagagccaccgccgucg
	((((.((.((((((..........(((((((((((((..((.((((.((..((((((.....))))))..)))))).))..))))))))))))).((..((((.....))))..))...........))))))..)))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-Contig390--.803.1	is_MIRNA
	VAL:	13.90	MeanVal:	105.3999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagagcacgauuccgauguggaaucccaucgg
            +++++++++++++--++-+++++----++++++
            +++++++++++++--++-+++++---|++++++
    REV:    cuucuugugcuaguauuucgucuauu-guagcc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1049.miRNA:5724	agagcacgauuccgaugugga
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1049.miRNA:5725	agcacgauuccgauguggaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1049.miRNA:5726	gcacgauuccgauguggaauc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1049.miRNA:5727	gagcacgauuccgauguggaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1049.miRNA:5728	gagagcacgauuccgaugugg
>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1049
	gacguguuuggcucguacguugugggagagcacgauuccgauguggaaucccaucggguuuaccgauguuaucugcuuuaugaucguguucuucaccuucaugaacuucauguuggcggggaaagaagagccaccgccgucg
	((((.((.((((((..........(((((((((((((..((.(((((....((((((.....))))))...))))).))..))))))))))))).((..((((.....))))..))...........))))))..)))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-Contig390--.827.0	is_MIRNA
	VAL:	3191.68	MeanVal:	33714.772339	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagagcacgauuccgauguggaaucccaucgg
            +++++++++++++--++-++++-++--++++++
            +++++++++++++--++-++++|++--++++++
    REV:    cuucuugugcuaguauuucguc-uauuguagcc
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1050.miRNA:5729	gauuccgauguggaaucccau
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1050.miRNA:5730	auuccgauguggaaucccauc
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1050.miRNA:5731	cgauuccgauguggaauccca
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1050.miRNA:5732	acgauuccgauguggaauccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1050.miRNA:5733	cacgauuccgauguggaaucc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1050.miRNA:5734	uuccgauguggaaucccaucg
>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1050
	ggagagcacgauuccgauguggaaucccaucggguuuaccgauguuaucugcuuuaugaucguguucuucaccuucaugaacuucauguuggcggggaaagaagagccaccgccg
	(((((((((((((..((.((((.((..((((((.....))))))..)))))).))..))))))))))))).....((((.....))))..(((((((.........)).))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-Contig390--.827.1	is_MIRNA
	VAL:	13.90	MeanVal:	105.3999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagagcacgauuccgauguggaaucccaucgg
            +++++++++++++--++-+++++----++++++
            +++++++++++++--++-+++++---|++++++
    REV:    cuucuugugcuaguauuucgucuauu-guagcc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1051.miRNA:5735	agagcacgauuccgaugugga
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1051.miRNA:5736	agcacgauuccgauguggaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1051.miRNA:5737	gcacgauuccgauguggaauc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1051.miRNA:5738	gagcacgauuccgauguggaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1051.miRNA:5739	gagagcacgauuccgaugugg
>>LUSFL1AD-Contig390--.Lu0910.pre-miRNA:1051
	ggagagcacgauuccgauguggaaucccaucggguuuaccgauguuaucugcuuuaugaucguguucuucaccuucaugaacuucauguuggcggggaaagaagagccaccgccg
	(((((((((((((..((.(((((....((((((.....))))))...))))).))..))))))))))))).....((((.....))))..(((((((.........)).))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-WB-014-K18-09NOV2008-069--.187.0	is_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	10.3559863333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccugguaagauccgggauaaggauauccaggcggaggaggaccauaucccguuccuggaggagga
            ++++------+++++++---+++++++++----++++++------+++++--++++-+++---+++
            ++++||||||+++++++---+++++++++----++++++||||||+++++--++++-+++---+++
    REV:    ggga------uaggcccgcguccuauaggcauaccuccu------auaggaagaggcccuagcccu
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSFL1AD-WB-014-K18-09NOV2008-069--.Lu0910.pre-miRNA:1052.miRNA:5740	uaaggauauccaggcggagga
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSFL1AD-WB-014-K18-09NOV2008-069--.Lu0910.pre-miRNA:1052.miRNA:5741	aaggauauccaggcggaggag
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSFL1AD-WB-014-K18-09NOV2008-069--.Lu0910.pre-miRNA:1052.miRNA:5742	auaaggauauccaggcggagg
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSFL1AD-WB-014-K18-09NOV2008-069--.Lu0910.pre-miRNA:1052.miRNA:5743	gauaaggauauccaggcggag
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSFL1AD-WB-014-K18-09NOV2008-069--.Lu0910.pre-miRNA:1052.miRNA:5744	ggauaaggauauccaggcgga
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSFL1AD-WB-014-K18-09NOV2008-069--.Lu0910.pre-miRNA:1052.miRNA:5745	gggauaaggauauccaggcgg
>>LUSFL1AD-WB-014-K18-09NOV2008-069--.Lu0910.pre-miRNA:1052
	uacgaaggaggguaucccggggauugauuaauguaucccggcggaggauaucccugguaagauccgggauaaggauauccaggcggaggaggaccauaucccguuccuggaggaggaggaccguaucccgaucccggagaaggauauccuccauacggauauccugcgcccggauaggguggaggagguugacucauuggaccacucuuggccuugagauccucuucauauggugaguaauaguuguuugcagaaggagggauaggcuggucaauucuugacaucuguugcauuggaggaacccccaucguu
	.((((.((.((((.((((((((((((((((...((((((.(((((.(((..((((......(((((((...(((((((((....((((((......(((((..((((.(((...(((........)))...))).))))..)))))))))))....)))))))))...)))))))))))..(((((((....((((..((.(((....))))).))))..)))))))...............))).))))).......))))))...)))))))))))))...((((......))))))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.381.0	is_MIRNA
	VAL:	13.37	MeanVal:	221.9460215	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagauagagaugagaugagagauagccccgaaauaa-----gagaagac-aaacaaacaacu
            ++++--++++++-+++++++++-+++-++++-----|||||+++++++-|++++++--++++
            ++++--++++++-+++++++++|+++-++++----------+++++++--++++++||++++
    REV:    uucucacucuacccuacucucu-ucgagguucucuccuucccucuucuccuuuguu--uugg
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1053.miRNA:5746	gagaugagaugagagauagcc
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1053.miRNA:5747	agaugagaugagagauagccc
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1053.miRNA:5748	agauagagaugagaugagaga
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1053.miRNA:5749	agaugagagauagccccgaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1053.miRNA:5750	gaugagaugagagauagcccc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1053.miRNA:5751	gagaugagagauagccccgaa
>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1053
	agcucuugucaaggcuaccgguucuuuugaagaguugguuaaaaugaggccggcaguauaggacuccuucgaaagaacaaaaguugcucagcuugagcguguuauugcagugguggcaucuaaaacaagauuugugguagacacgaguaucggcgaccaauuugucgacgagauagacagucuucucacaagccuugcauuucugguugguuacugcaaauguggccaucguaguagcaaagauagagaugagaugagagauagccccgaaauaagagaagacaaacaaacaacuauugagguuuuguuuccucuucucccuuccucucuuggagcuucucucaucccaucucacucuuu
	.((((..((...(((.((..((((((((((((.(((((((.......))))))).((.....))..))))))))))))....)).)))..))..))))..((((((((.(((((.((((..........(((((((.....)))))))..(((..((((((((((.((.(((((.....))))).))))).((...))......)))))))..)))...)))).))))).)))))))).((((..((((((.(((((((((.(((.((((.....(((((((.((((((..((((.....))))))))))..)))))))..........)))).)))))))))))).))))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.401.0	is_MIRNA
	VAL:	13.37	MeanVal:	221.9460215	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagauagagaugagaugagagauagccccgaaauaa-----gagaagac-aaacaaacaacu
            ++++--++++++-+++++++++-+++-++++-----|||||+++++++-|++++++--++++
            ++++--++++++-+++++++++|+++-++++----------+++++++--++++++||++++
    REV:    uucucacucuacccuacucucu-ucgagguucucuccuucccucuucuccuuuguu--uugg
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1054.miRNA:5752	gagaugagaugagagauagcc
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1054.miRNA:5753	agaugagaugagagauagccc
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1054.miRNA:5754	agauagagaugagaugagaga
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1054.miRNA:5755	agaugagagauagccccgaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1054.miRNA:5756	gaugagaugagagauagcccc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1054.miRNA:5757	gagaugagagauagccccgaa
>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1054
	guucuuuugaagaguugguuaaaaugaggccggcaguauaggacuccuucgaaagaacaaaaguugcucagcuugagcguguuauugcagugguggcaucuaaaacaagauuugugguagacacgaguaucggcgaccaauuugucgacgagauagacagucuucucacaagccuugcauuucugguugguuacugcaaauguggccaucguaguagcaaagauagagaugagaugagagauagccccgaaauaagagaagacaaacaaacaacuauugagguuuuguuuccucuucucccuuccucucuuggagcuucucucaucccaucucacucuuu
	((((((((((((.(((((((.......))))))).((.....))..))))))))))))......(((((.....))))).((((((((.(((((.((((..........(((((((.....)))))))..(((..((((((((((.((.(((((.....))))).))))).((...))......)))))))..)))...)))).))))).)))))))).((((..((((((.(((((((((.(((.((((.....(((((((.((((((..((((.....))))))))))..)))))))..........)))).)))))))))))).))))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.466.0	is_MIRNA
	VAL:	13.37	MeanVal:	221.9460215	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagauagagaugagaugagagauagccccgaaauaa-----gagaagac-aaacaaacaacu
            ++++--++++++-+++++++++-+++-++++-----|||||+++++++-|++++++--++++
            ++++--++++++-+++++++++|+++-++++----------+++++++--++++++||++++
    REV:    uucucacucuacccuacucucu-ucgagguucucuccuucccucuucuccuuuguu--uugg
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1055.miRNA:5758	gagaugagaugagagauagcc
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1055.miRNA:5759	agaugagaugagagauagccc
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1055.miRNA:5760	agauagagaugagaugagaga
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1055.miRNA:5761	agaugagagauagccccgaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1055.miRNA:5762	gaugagaugagagauagcccc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1055.miRNA:5763	gagaugagagauagccccgaa
>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1055
	gcucagcuugagcguguuauugcagugguggcaucuaaaacaagauuugugguagacacgaguaucggcgaccaauuugucgacgagauagacagucuucucacaagccuugcauuucugguugguuacugcaaauguggccaucguaguagcaaagauagagaugagaugagagauagccccgaaauaagagaagacaaacaaacaacuauugagguuuuguuuccucuucucccuuccucucuuggagcuucucucaucccaucucacucuuu
	((((.....))))..((((((((.(((((.((((..........(((((((.....)))))))..(((..((((((((((.((.(((((.....))))).))))).((...))......)))))))..)))...)))).))))).)))))))).((((..((((((.(((((((((.(((.((((.....(((((((.((((((..((((.....))))))))))..)))))))..........)))).)))))))))))).))))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.466.1	is_MIRNA
	VAL:	12.03	MeanVal:	192.561106833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaugagaugagagauagccccgaaauaa-----gagaagac-aaacaaacaacu
            ++++++-+++++++++-+++-++++-----|||||+++++++-|++++++--++++
            ++++++-+++++++++|+++-++++----------+++++++--++++++||++++
    REV:    cucuacccuacucucu-ucgagguucucuccuucccucuucuccuuuguu--uugg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1056.miRNA:5764	agaugagaugagagauagccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1056.miRNA:5765	agaugagagauagccccgaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1056.miRNA:5766	gaugagaugagagauagcccc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1056.miRNA:5767	gagaugagagauagccccgaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1056.miRNA:5768	ugagagauagccccgaaauaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1056.miRNA:5769	augagagauagccccgaaaua
>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1056
	gcucagcuugagcguguuauugcagugguggcaucuaaaacaagauuugugguagacacgaguaucggcgaccaauuugucgacgagauagacagucuucucacaagccuugcauuucugguugguuacugcaaauguggccaucguaguagcaaagauagagaugagaugagagauagccccgaaauaagagaagacaaacaaacaacuauugagguuuuguuuccucuucucccuuccucucuuggagcuucucucaucccaucucacucuuu
	((((.....)))).(((((((((.(((((.((((..........(((((((.....)))))))..(((..((((((((((.((.(((((.....))))).))))).((...))......)))))))..)))...)))).))))).)))))))))......((((((.(((((((((.(((.((((.....(((((((.((((((..((((.....))))))))))..)))))))..........)))).)))))))))))).)))))).......

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.475.0	is_MIRNA
	VAL:	12.03	MeanVal:	192.561106833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaugagaugagagauagccccgaaauaa-----gagaagac-aaacaaacaacu
            ++++++-+++++++++-+++-++++-----|||||+++++++-|++++++--++++
            ++++++-+++++++++|+++-++++----------+++++++--++++++||++++
    REV:    cucuacccuacucucu-ucgagguucucuccuucccucuucuccuuuguu--uugg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1057.miRNA:5770	agaugagaugagagauagccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1057.miRNA:5771	agaugagagauagccccgaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1057.miRNA:5772	gaugagaugagagauagcccc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1057.miRNA:5773	gagaugagagauagccccgaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1057.miRNA:5774	ugagagauagccccgaaauaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1057.miRNA:5775	augagagauagccccgaaaua
>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1057
	gagcguguuauugcagugguggcaucuaaaacaagauuugugguagacacgaguaucggcgaccaauuugucgacgagauagacagucuucucacaagccuugcauuucugguugguuacugcaaauguggccaucguaguagcaaagauagagaugagaugagagauagccccgaaauaagagaagacaaacaaacaacuauugagguuuuguuuccucuucucccuuccucucuuggagcuucucucaucccaucucacucu
	(((..(((((((((.(((((.((((..........(((((((.....)))))))..(((..((((((((((.((.(((((.....))))).))))).((...))......)))))))..)))...)))).))))).)))))))))......((((((.(((((((((.(((.((((.....(((((((.((((((..((((.....))))))))))..)))))))..........)))).)))))))))))).)))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.479.0	is_MIRNA
	VAL:	12.03	MeanVal:	192.561106833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaugagaugagagauagccccgaaauaa-----gagaagac-aaacaaacaacu
            ++++++-+++++++++-+++-++++-----|||||+++++++-|++++++--++++
            ++++++-+++++++++|+++-++++----------+++++++--++++++||++++
    REV:    cucuacccuacucucu-ucgagguucucuccuucccucuucuccuuuguu--uugg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1058.miRNA:5776	agaugagaugagagauagccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1058.miRNA:5777	agaugagagauagccccgaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1058.miRNA:5778	gaugagaugagagauagcccc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1058.miRNA:5779	gagaugagagauagccccgaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1058.miRNA:5780	ugagagauagccccgaaauaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1058.miRNA:5781	augagagauagccccgaaaua
>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1058
	guguuauugcagugguggcaucuaaaacaagauuugugguagacacgaguaucggcgaccaauuugucgacgagauagacagucuucucacaagccuugcauuucugguugguuacugcaaauguggccaucguaguagcaaagauagagaugagaugagagauagccccgaaauaagagaagacaaacaaacaacuauugagguuuuguuuccucuucucccuuccucucuuggagcuucucucaucccaucuca
	.(((((((((.(((((.((((..........(((((((.....)))))))..(((..((((((((((.((.(((((.....))))).))))).((...))......)))))))..)))...)))).))))).)))))))))......((((((.(((((((((.(((.((((.....(((((((.((((((..((((.....))))))))))..)))))))..........)))).)))))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.574.0	is_MIRNA
	VAL:	12.03	MeanVal:	192.561106833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaugagaugagagauagccccgaaauaa-----gagaagac-aaacaaacaacu
            ++++++-+++++++++-+++-++++-----|||||+++++++-|++++++--++++
            ++++++-+++++++++|+++-++++----------+++++++--++++++||++++
    REV:    cucuacccuacucucu-ucgagguucucuccuucccucuucuccuuuguu--uugg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1059.miRNA:5782	agaugagaugagagauagccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1059.miRNA:5783	agaugagagauagccccgaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1059.miRNA:5784	gaugagaugagagauagcccc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1059.miRNA:5785	gagaugagagauagccccgaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1059.miRNA:5786	ugagagauagccccgaaauaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1059.miRNA:5787	augagagauagccccgaaaua
>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1059
	cuugcauuucugguugguuacugcaaauguggccaucguaguagcaaagauagagaugagaugagagauagccccgaaauaagagaagacaaacaaacaacuauugagguuuuguuuccucuucucccuuccucucuuggagcuucucucaucccaucuca
	.((((....(((..(((((((.......)))))))...)))..)))).....((((((.(((((((((.(((.((((.....(((((((.((((((..((((.....))))))))))..)))))))..........)))).)))))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.582.0	is_MIRNA
	VAL:	17.68	MeanVal:	296.118517333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaagauagagaugagaugagagauagccccgaaauaa-----gagaagac-aaacaaacaacu
            +++++--++++++-+++++++++-+++-++++-----|||||+++++++-|++++++--++++
            +++++--++++++-+++++++++|+++-++++----------+++++++--++++++||++++
    REV:    uuucucacucuacccuacucucu-ucgagguucucuccuucccucuucuccuuuguu--uugg
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1060.miRNA:5788	gagaugagaugagagauagcc
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1060.miRNA:5789	agaugagaugagagauagccc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1060.miRNA:5790	agauagagaugagaugagaga
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1060.miRNA:5791	aagauagagaugagaugagag
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1060.miRNA:5792	agaugagagauagccccgaaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1060.miRNA:5793	gaugagaugagagauagcccc
>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1060
	ucugguugguuacugcaaauguggccaucguaguagcaaagauagagaugagaugagagauagccccgaaauaagagaagacaaacaaacaacuauugagguuuuguuuccucuucucccuuccucucuuggagcuucucucaucccaucucacucuuuu
	.(((..(((((((.......)))))))...)))....(((((..((((((.(((((((((.(((.((((.....(((((((.((((((..((((.....))))))))))..)))))))..........)))).)))))))))))).))))))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.585.0	is_MIRNA
	VAL:	17.68	MeanVal:	296.118517333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaagauagagaugagaugagagauagccccgaaauaa-----gagaagac-aaacaaacaacu
            +++++--++++++-+++++++++-+++-++++-----|||||+++++++-|++++++--++++
            +++++--++++++-+++++++++|+++-++++----------+++++++--++++++||++++
    REV:    uuucucacucuacccuacucucu-ucgagguucucuccuucccucuucuccuuuguu--uugg
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1061.miRNA:5794	gagaugagaugagagauagcc
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1061.miRNA:5795	agaugagaugagagauagccc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1061.miRNA:5796	agauagagaugagaugagaga
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1061.miRNA:5797	aagauagagaugagaugagag
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1061.miRNA:5798	agaugagagauagccccgaaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1061.miRNA:5799	gaugagaugagagauagcccc
>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1061
	gguugguuacugcaaauguggccaucguaguagcaaagauagagaugagaugagagauagccccgaaauaagagaagacaaacaaacaacuauugagguuuuguuuccucuucucccuuccucucuuggagcuucucucaucccaucucacucuuuu
	((.(((((((.......)))))))))........(((((..((((((.(((((((((.(((.((((.....(((((((.((((((..((((.....))))))))))..)))))))..........)))).)))))))))))).))))))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.590.0	is_MIRNA
	VAL:	13.37	MeanVal:	221.9460215	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagauagagaugagaugagagauagccccgaaauaa-----gagaagac-aaacaaacaacu
            ++++--++++++-+++++++++-+++-++++-----|||||+++++++-|++++++--++++
            ++++--++++++-+++++++++|+++-++++----------+++++++--++++++||++++
    REV:    uucucacucuacccuacucucu-ucgagguucucuccuucccucuucuccuuuguu--uugg
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1062.miRNA:5800	gagaugagaugagagauagcc
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1062.miRNA:5801	agaugagaugagagauagccc
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1062.miRNA:5802	agauagagaugagaugagaga
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1062.miRNA:5803	agaugagagauagccccgaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1062.miRNA:5804	gaugagaugagagauagcccc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1062.miRNA:5805	gagaugagagauagccccgaa
>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1062
	guuacugcaaauguggccaucguaguagcaaagauagagaugagaugagagauagccccgaaauaagagaagacaaacaaacaacuauugagguuuuguuuccucuucucccuuccucucuuggagcuucucucaucccaucucacucuuu
	((((((((..(((....))).)))))))).((((..((((((.(((((((((.(((.((((.....(((((((.((((((..((((.....))))))))))..)))))))..........)))).)))))))))))).))))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.618.0	is_MIRNA
	VAL:	17.68	MeanVal:	296.118517333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaagauagagaugagaugagagauagccccgaaauaa-----gagaagac-aaacaaacaacu
            +++++--++++++-+++++++++-+++-++++-----|||||+++++++-|++++++--++++
            +++++--++++++-+++++++++|+++-++++----------+++++++--++++++||++++
    REV:    uuucucacucuacccuacucucu-ucgagguucucuccuucccucuucuccuuuguu--uugg
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1063.miRNA:5806	gagaugagaugagagauagcc
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1063.miRNA:5807	agaugagaugagagauagccc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1063.miRNA:5808	agauagagaugagaugagaga
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1063.miRNA:5809	aagauagagaugagaugagag
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1063.miRNA:5810	agaugagagauagccccgaaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1063.miRNA:5811	gaugagaugagagauagcccc
>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1063
	caaagauagagaugagaugagagauagccccgaaauaagagaagacaaacaaacaacuauugagguuuuguuuccucuucucccuuccucucuuggagcuucucucaucccaucucacucuuuu
	.(((((..((((((.(((((((((.(((.((((.....(((((((.((((((..((((.....))))))))))..)))))))..........)))).)))))))))))).))))))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.625.0	is_MIRNA
	VAL:	12.03	MeanVal:	192.561106833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaugagaugagagauagccccgaaauaa-----gagaagac-aaacaaacaacu
            ++++++-+++++++++-+++-++++-----|||||+++++++-|++++++--++++
            ++++++-+++++++++|+++-++++----------+++++++--++++++||++++
    REV:    cucuacccuacucucu-ucgagguucucuccuucccucuucuccuuuguu--uugg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1064.miRNA:5812	agaugagaugagagauagccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1064.miRNA:5813	agaugagagauagccccgaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1064.miRNA:5814	gaugagaugagagauagcccc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1064.miRNA:5815	gagaugagagauagccccgaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1064.miRNA:5816	ugagagauagccccgaaauaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1064.miRNA:5817	augagagauagccccgaaaua
>>LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1064
	agagaugagaugagagauagccccgaaauaagagaagacaaacaaacaacuauugagguuuuguuuccucuucucccuuccucucuuggagcuucucucaucccaucuca
	.((((((.(((((((((.(((.((((.....(((((((.((((((..((((.....))))))))))..)))))))..........)))).)))))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL1AD-WB-027-L10-11NOV2008-037--.604.0	is_MIRNA
	VAL:	2.09	MeanVal:	6.855442	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggagc-gaagaagugucucugauguggug
            +++-++|++++-+++++++++---++++++
            +++|++-++++-+++++++++--|++++++
    REV:    auc-cgacuucgucauagagguc-cacuac
                    *********************	9:::29	8--28	>>LUSFL1AD-WB-027-L10-11NOV2008-037--.Lu0910.pre-miRNA:1065.miRNA:5818	aagaagugucucugauguggu
                   *********************	8:::28	7--27	>>LUSFL1AD-WB-027-L10-11NOV2008-037--.Lu0910.pre-miRNA:1065.miRNA:5819	gaagaagugucucugaugugg
                     *********************	10:::30	9--29	>>LUSFL1AD-WB-027-L10-11NOV2008-037--.Lu0910.pre-miRNA:1065.miRNA:5820	agaagugucucugauguggug
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSFL1AD-WB-027-L10-11NOV2008-037--.Lu0910.pre-miRNA:1065.miRNA:5821	-gaagaagugucucugaugug
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSFL1AD-WB-027-L10-11NOV2008-037--.Lu0910.pre-miRNA:1065.miRNA:5822	c-gaagaagugucucugaugu
>>LUSFL1AD-WB-027-L10-11NOV2008-037--.Lu0910.pre-miRNA:1065
	cuggagcgaagaagugucucugauguggugacugccauuucgcuugcaaauaugcaagggaccuccaaggaggaagaggcaucgaguuuuguuuaagcgaugacuuggccgcuucaaccaucaccuggagauacugcuucagccuac
	.(((.((((((.(((((((((...((((((.........((.((((((....)))))).))((((....))))..(((((.(((((((((((....)))).)))))))..)))))...))))))..))))))))).)))).))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL2AD-WB-003-A18-20NOV2008-079--.353.0	is_MIRNA
	VAL:	1.04	MeanVal:	8.9863065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccggccacuucucgcaucuuuucgagcgcug-acuccucagugagcaucaucgc--gcggucca
            +++-++++++++----+++++++++++++---|++++-+++++++-+++------||+++++-++
            +++|++++++++-|||+++++++++++++----++++-+++++++-+++--------+++++-++
    REV:    ugg-uggugaagu---ugggagagcuugcccugugaguggucgcugguauauuuauucgucaagu
                                                        *********************	45:::65	44--62	>>LUSFL2AD-WB-003-A18-20NOV2008-079--.Lu0910.pre-miRNA:1066.miRNA:5823	agcaucaucgc--gcggucca
                                                       *********************	44:::64	43--61	>>LUSFL2AD-WB-003-A18-20NOV2008-079--.Lu0910.pre-miRNA:1066.miRNA:5824	gagcaucaucgc--gcggucc
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSFL2AD-WB-003-A18-20NOV2008-079--.Lu0910.pre-miRNA:1066.miRNA:5825	cuccucagugagcaucaucgc
                                               *********************	36:::56	35--54	>>LUSFL2AD-WB-003-A18-20NOV2008-079--.Lu0910.pre-miRNA:1066.miRNA:5826	uccucagugagcaucaucgc-
                                                      *********************	43:::63	42--60	>>LUSFL2AD-WB-003-A18-20NOV2008-079--.Lu0910.pre-miRNA:1066.miRNA:5827	ugagcaucaucgc--gcgguc
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSFL2AD-WB-003-A18-20NOV2008-079--.Lu0910.pre-miRNA:1066.miRNA:5828	acuccucagugagcaucaucg
>>LUSFL2AD-WB-003-A18-20NOV2008-079--.Lu0910.pre-miRNA:1066
	cgccggccacuucucgcaucuuuucgagcgcugacuccucagugagcaucaucgcgcgguccaaguugaacugcuuauuuauauggucgcuggugagugucccguucgagaggguugaaguggugguc
	.(((.((((((((....(((((((((((((...((((.(((((((.(((......(((((.((...)).)))))........))).))))))).))))....))))))))))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL2AD-WB-003-A18-20NOV2008-079--.356.0	is_MIRNA
	VAL:	1.43	MeanVal:	12.3564945	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccacuucu-cgcaucuuuucgagcgcug-acuccucagugagcaucaucgc--gcggucca
            ++++++--++|++-+++++++++++++---|++++-+++++++-+++------||+++++-++
            ++++++--++-++|+++++++++++++----++++-+++++++-+++--------+++++-++
    REV:    cugguggugaagu-ugggagagcuugcccugugaguggucgcugguauauuuauucgucaagu
                                                      *********************	43:::63	41--59	>>LUSFL2AD-WB-003-A18-20NOV2008-079--.Lu0910.pre-miRNA:1067.miRNA:5829	agcaucaucgc--gcggucca
                                                     *********************	42:::62	40--58	>>LUSFL2AD-WB-003-A18-20NOV2008-079--.Lu0910.pre-miRNA:1067.miRNA:5830	gagcaucaucgc--gcggucc
                                            *********************	33:::53	31--51	>>LUSFL2AD-WB-003-A18-20NOV2008-079--.Lu0910.pre-miRNA:1067.miRNA:5831	cuccucagugagcaucaucgc
                                             *********************	34:::54	32--51	>>LUSFL2AD-WB-003-A18-20NOV2008-079--.Lu0910.pre-miRNA:1067.miRNA:5832	uccucagugagcaucaucgc-
                                                    *********************	41:::61	39--57	>>LUSFL2AD-WB-003-A18-20NOV2008-079--.Lu0910.pre-miRNA:1067.miRNA:5833	ugagcaucaucgc--gcgguc
                                           *********************	32:::52	30--50	>>LUSFL2AD-WB-003-A18-20NOV2008-079--.Lu0910.pre-miRNA:1067.miRNA:5834	acuccucagugagcaucaucg
>>LUSFL2AD-WB-003-A18-20NOV2008-079--.Lu0910.pre-miRNA:1067
	cggccacuucucgcaucuuuucgagcgcugacuccucagugagcaucaucgcgcgguccaaguugaacugcuuauuuauauggucgcuggugagugucccguucgagaggguugaaguggugguca
	.((((((..((((.(((((((((((((...((((.(((((((.(((......(((((.((...)).)))))........))).))))))).))))....))))))))))))))).))..)))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL2AD-WB-005-K12-21NOV2008-038--.368.0	is_MIRNA
	VAL:	9.98	MeanVal:	176.3452425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuacgucuaauaauaauuuguugacuuuuc-ucuagauggau-ca
            +++++-++++++++++++----+++-+++++|+++--++++--|++
            +++++-++++++++++++--||+++-+++++-+++||++++---++
    REV:    uaguggagauuauuauuauu--auuaagaagaagg--ugccgucgu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSFL2AD-WB-005-K12-21NOV2008-038--.Lu0910.pre-miRNA:1068.miRNA:5835	ucuaauaauaauuuguugacu
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSFL2AD-WB-005-K12-21NOV2008-038--.Lu0910.pre-miRNA:1068.miRNA:5836	uaauaauaauuuguugacuuu
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSFL2AD-WB-005-K12-21NOV2008-038--.Lu0910.pre-miRNA:1068.miRNA:5837	aauaauaauuuguugacuuuu
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSFL2AD-WB-005-K12-21NOV2008-038--.Lu0910.pre-miRNA:1068.miRNA:5838	cuaauaauaauuuguugacuu
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSFL2AD-WB-005-K12-21NOV2008-038--.Lu0910.pre-miRNA:1068.miRNA:5839	auaauaauuuguugacuuuuc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSFL2AD-WB-005-K12-21NOV2008-038--.Lu0910.pre-miRNA:1068.miRNA:5840	gucuaauaauaauuuguugac
>>LUSFL2AD-WB-005-K12-21NOV2008-038--.Lu0910.pre-miRNA:1068
	uuucauucuucuucuuguucuucaaauggccagaagaauagucaacgcaaacgacguuggucgucggaggagaagaauggagguuaaguuccagcgagagaucaacggaguucucgcuaguaguauuucuaaucaaauuauuauuacgucuaauaauaauuuguugacuuuucucuagauggaucaacuuugcugccguggaagaagaauuauuauuauuauuagaggugauccaguggcaccguuuguggccaccaagugcuugaccc
	.((((((((((((((((((((((.........))))))))...........(((((.....))))).))))))))))))))((((((((...((((((((.((....)).))))))))........................(((((.((((((((((((....(((.((((((((..((((..((....))...))))))).))))).)))..)))))))))))).)))))...(((((((.....))).)))).....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL2AD-WB-008-H18-21NOV2008-073--.491.0	is_MIRNA
	VAL:	8288.14	MeanVal:	70918.8409986667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguugaa-uaugauaau--ca-ugauugauu
            +++++--|++++++---||++|+++++++++
            +++++---++++++-----++-+++++++++
    REV:    auaaccuaauacuacaaaugucacuaauuag
                    *********************	9:::29	8--25	>>LUSFL2AD-WB-008-H18-21NOV2008-073--.Lu0910.pre-miRNA:1069.miRNA:5841	uaugauaau--ca-ugauuga
                     *********************	10:::30	9--26	>>LUSFL2AD-WB-008-H18-21NOV2008-073--.Lu0910.pre-miRNA:1069.miRNA:5842	augauaau--ca-ugauugau
                 *********************	6:::26	6--22	>>LUSFL2AD-WB-008-H18-21NOV2008-073--.Lu0910.pre-miRNA:1069.miRNA:5843	aa-uaugauaau--ca-ugau
              *********************	3:::23	3--19	>>LUSFL2AD-WB-008-H18-21NOV2008-073--.Lu0910.pre-miRNA:1069.miRNA:5844	uugaa-uaugauaau--ca-u
                  *********************	7:::27	7--23	>>LUSFL2AD-WB-008-H18-21NOV2008-073--.Lu0910.pre-miRNA:1069.miRNA:5845	a-uaugauaau--ca-ugauu
                *********************	5:::25	5--21	>>LUSFL2AD-WB-008-H18-21NOV2008-073--.Lu0910.pre-miRNA:1069.miRNA:5846	gaa-uaugauaau--ca-uga
>>LUSFL2AD-WB-008-H18-21NOV2008-073--.Lu0910.pre-miRNA:1069
	auguugaauaugauaaucaugauugauucguugauuaaucacuguaaacaucauaauccaauaa
	.(((((..((((((...(((((((((((....))))))))).)).....))))))...))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL2AD-WB-008-H18-21NOV2008-073--.491.1	is_MIRNA
	VAL:	14.90	MeanVal:	129.241553	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguu-gaauaugauaau--ca-ugauugauu
            ++++|++-++++++---||++|+++++++++
            ++++-++-++++++-----++-+++++++++
    REV:    auaaccuaauacuacaaaugucacuaauuag
                  *********************	7:::27	6--23	>>LUSFL2AD-WB-008-H18-21NOV2008-073--.Lu0910.pre-miRNA:1070.miRNA:5847	aauaugauaau--ca-ugauu
                    *********************	9:::29	8--25	>>LUSFL2AD-WB-008-H18-21NOV2008-073--.Lu0910.pre-miRNA:1070.miRNA:5848	uaugauaau--ca-ugauuga
                     *********************	10:::30	9--26	>>LUSFL2AD-WB-008-H18-21NOV2008-073--.Lu0910.pre-miRNA:1070.miRNA:5849	augauaau--ca-ugauugau
                 *********************	6:::26	5--22	>>LUSFL2AD-WB-008-H18-21NOV2008-073--.Lu0910.pre-miRNA:1070.miRNA:5850	gaauaugauaau--ca-ugau
                   *********************	8:::28	7--24	>>LUSFL2AD-WB-008-H18-21NOV2008-073--.Lu0910.pre-miRNA:1070.miRNA:5851	auaugauaau--ca-ugauug
                      *********************	11:::31	10--27	>>LUSFL2AD-WB-008-H18-21NOV2008-073--.Lu0910.pre-miRNA:1070.miRNA:5852	ugauaau--ca-ugauugauu
>>LUSFL2AD-WB-008-H18-21NOV2008-073--.Lu0910.pre-miRNA:1070
	auguugaauaugauaaucaugauugauucguugauuaaucacuguaaacaucauaauccaauaa
	.((((((.((((((...(((((((((((....))))))))).)).....)))))).)).)))).

###########################################################################################################################

>LUSFL2AD-WB-008-N09-21NOV2008-035--.482.0	is_MIRNA
	VAL:	6.56	MeanVal:	39.0991913333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuccauuuacaagauaugcaguug--aucucuucau
            ++++++-------++++++++-++++||+++++--+++
            ++++++------|++++++++|++++--+++++--+++
    REV:    gugaggacucua-uuuguacg-caaccauggagcugua
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSFL2AD-WB-008-N09-21NOV2008-035--.Lu0910.pre-miRNA:1071.miRNA:5853	cauuuacaagauaugcaguug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSFL2AD-WB-008-N09-21NOV2008-035--.Lu0910.pre-miRNA:1071.miRNA:5854	acuccauuuacaagauaugca
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSFL2AD-WB-008-N09-21NOV2008-035--.Lu0910.pre-miRNA:1071.miRNA:5855	uccauuuacaagauaugcagu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSFL2AD-WB-008-N09-21NOV2008-035--.Lu0910.pre-miRNA:1071.miRNA:5856	ccauuuacaagauaugcaguu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSFL2AD-WB-008-N09-21NOV2008-035--.Lu0910.pre-miRNA:1071.miRNA:5857	cuccauuuacaagauaugcag
>>LUSFL2AD-WB-008-N09-21NOV2008-035--.Lu0910.pre-miRNA:1071
	acacuccauuuacaagauaugcaguugaucucuucauuccugauaugucgagguaccaacgcauguuuaucucaggaguggugacuucagagaugaggcaca
	.((((((.......((((((((.(((((((((..(((.......)))..)))))..))))))))))))......))))))(((.(((((....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSFL2AD-WB-036-A20-28NOV2008-080--.470.0	is_MIRNA
	VAL:	10.46	MeanVal:	151.017852	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guugaaggaagagugaa-uuguccuuuugca
            ++++-++--++++++++|+++-----+++++
            ++++-++--++++++++-+++----|+++++
    REV:    caaccucucucucacuucaacuguc-aacgu
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSFL2AD-WB-036-A20-28NOV2008-080--.Lu0910.pre-miRNA:1072.miRNA:5858	gaaggaagagugaa-uugucc
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSFL2AD-WB-036-A20-28NOV2008-080--.Lu0910.pre-miRNA:1072.miRNA:5859	ugaaggaagagugaa-uuguc
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSFL2AD-WB-036-A20-28NOV2008-080--.Lu0910.pre-miRNA:1072.miRNA:5860	uugaaggaagagugaa-uugu
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSFL2AD-WB-036-A20-28NOV2008-080--.Lu0910.pre-miRNA:1072.miRNA:5861	aaggaagagugaa-uuguccu
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSFL2AD-WB-036-A20-28NOV2008-080--.Lu0910.pre-miRNA:1072.miRNA:5862	aagagugaa-uuguccuuuug
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSFL2AD-WB-036-A20-28NOV2008-080--.Lu0910.pre-miRNA:1072.miRNA:5863	gaagagugaa-uuguccuuuu
>>LUSFL2AD-WB-036-A20-28NOV2008-080--.Lu0910.pre-miRNA:1072
	aguugaaggaagagugaauuguccuuuugcaaucuuugugcaacugucaacuucacucucucuccaaca
	.((((.((..(((((((((((.....(((((.......)))))....))).))))))))..)).)))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-Contig1322--.522.0	is_MIRNA
	VAL:	1.86	MeanVal:	22.934494	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugucgga------ugacu-cucucccuc-uccucccccuccucaacauuacu-cgacgaagau
            +++++++++||||||+++++|+++--++++|++++++-++-+++-------+++|++++---+++
            +++++++++------+++++-+++--++++-++++++-++-+++------|+++-++++---+++
    REV:    ccacggccucucaguacugaggaggaggaguaggaggugguggaagcucc-ugaugcugauacug
                                             *********************	34:::54	26--46	>>LUSGC1NG-Contig1322--.Lu0910.pre-miRNA:1073.miRNA:5864	cucccccuccucaacauuacu
                                           *********************	32:::52	24--44	>>LUSGC1NG-Contig1322--.Lu0910.pre-miRNA:1073.miRNA:5865	uccucccccuccucaacauua
                                                 *********************	38:::58	30--49	>>LUSGC1NG-Contig1322--.Lu0910.pre-miRNA:1073.miRNA:5866	cccuccucaacauuacu-cga
                                        *********************	29:::49	22--41	>>LUSGC1NG-Contig1322--.Lu0910.pre-miRNA:1073.miRNA:5867	uc-uccucccccuccucaaca
                                              *********************	35:::55	27--46	>>LUSGC1NG-Contig1322--.Lu0910.pre-miRNA:1073.miRNA:5868	ucccccuccucaacauuacu-
                                            *********************	33:::53	25--45	>>LUSGC1NG-Contig1322--.Lu0910.pre-miRNA:1073.miRNA:5869	ccucccccuccucaacauuac
>>LUSGC1NG-Contig1322--.Lu0910.pre-miRNA:1073
	gccucgagaaggugucggaugacucucucccucuccucccccuccucaacauuacucgacgaagaugcguagucauagucguaguccucgaaggugguggaggaugaggaggaggagucaugacucuccggcaccggucccggagaggagagcuccucuuggauggaugagaggaaagaggacaagucuuggauuggcucuucuucuccuuggucaagga
	.(((.((...(((((((((((((((((..((((((((((.((.(((.......(((((((...(((.....)))...)))).)))......))).)).)))))).))))..))).)))))......)))))))))......((((((((((((((((((((......)))))))....((((....)))).....)))))).)))))))....)).))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-Contig1322--.531.0	is_MIRNA
	VAL:	1.86	MeanVal:	22.934494	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugucgga------ugacu-cucucccuc-uccucccccuccucaacauuacu-cgacgaagau
            +++++++++||||||+++++|+++--++++|++++++-++-+++-------+++|++++---+++
            +++++++++------+++++-+++--++++-++++++-++-+++------|+++-++++---+++
    REV:    ccacggccucucaguacugaggaggaggaguaggaggugguggaagcucc-ugaugcugauacug
                                             *********************	34:::54	26--46	>>LUSGC1NG-Contig1322--.Lu0910.pre-miRNA:1074.miRNA:5870	cucccccuccucaacauuacu
                                           *********************	32:::52	24--44	>>LUSGC1NG-Contig1322--.Lu0910.pre-miRNA:1074.miRNA:5871	uccucccccuccucaacauua
                                                 *********************	38:::58	30--49	>>LUSGC1NG-Contig1322--.Lu0910.pre-miRNA:1074.miRNA:5872	cccuccucaacauuacu-cga
                                        *********************	29:::49	22--41	>>LUSGC1NG-Contig1322--.Lu0910.pre-miRNA:1074.miRNA:5873	uc-uccucccccuccucaaca
                                              *********************	35:::55	27--46	>>LUSGC1NG-Contig1322--.Lu0910.pre-miRNA:1074.miRNA:5874	ucccccuccucaacauuacu-
                                            *********************	33:::53	25--45	>>LUSGC1NG-Contig1322--.Lu0910.pre-miRNA:1074.miRNA:5875	ccucccccuccucaacauuac
>>LUSGC1NG-Contig1322--.Lu0910.pre-miRNA:1074
	aggugucggaugacucucucccucuccucccccuccucaacauuacucgacgaagaugcguagucauagucguaguccucgaaggugguggaggaugaggaggaggagucaugacucuccggcaccggucccggagaggagagcuccucuuggauggaugagaggaaagaggacaagucuuggauuggcucuucuucuccuuggucaaggaaggaug
	.(((((((((((((((((..((((((((((.((.(((.......(((((((...(((.....)))...)))).)))......))).)).)))))).))))..))).)))))......))))))))).((((..(((((((....))))))).(((.((.((((((.(((((..(((........))).))))))))))).)).)))......)))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-Contig831--.869.0	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	4.48988283333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggagggaauaauucg-ggggaugg-gggag
            ++++---+++++----|++++++++|+++++
            ++++-||+++++-----++++++++-+++++
    REV:    gcuua--uuguuuuucaccucuaucucucuc
                      *********************	11:::31	11--29	>>LUSGC1NG-Contig831--.Lu0910.pre-miRNA:1075.miRNA:5876	aauucg-ggggaugg-gggag
                   *********************	8:::28	8--26	>>LUSGC1NG-Contig831--.Lu0910.pre-miRNA:1075.miRNA:5877	aauaauucg-ggggaugg-gg
                  *********************	7:::27	7--25	>>LUSGC1NG-Contig831--.Lu0910.pre-miRNA:1075.miRNA:5878	gaauaauucg-ggggaugg-g
                     *********************	10:::30	10--28	>>LUSGC1NG-Contig831--.Lu0910.pre-miRNA:1075.miRNA:5879	uaauucg-ggggaugg-ggga
                    *********************	9:::29	9--27	>>LUSGC1NG-Contig831--.Lu0910.pre-miRNA:1075.miRNA:5880	auaauucg-ggggaugg-ggg
>>LUSGC1NG-Contig831--.Lu0910.pre-miRNA:1075
	acggagggaauaauucgggggaugggggaguugucucucucuaucuccacuuuuuguuauucga
	.((((...(((((....(((((((((((((....))))).)))))))).....))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.115.0	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1076.miRNA:5881	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1076.miRNA:5882	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1076.miRNA:5883	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1076.miRNA:5884	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1076.miRNA:5885	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1076.miRNA:5886	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1076
	ggguuaaaagucauguuucaucaugggaacccuuguaaaaaauggucaaauggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	(((((.....(((((......))))).))))).....(((((((....((((((((...((((.(((((.....))))).)))).))))))))......)))))))..((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.126.0	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1077.miRNA:5887	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1077.miRNA:5888	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1077.miRNA:5889	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1077.miRNA:5890	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1077.miRNA:5891	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1077.miRNA:5892	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1077
	cauguuucaucaugggaacccuuguaaaaaauggucaaauggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	.(((((((..((.((....)).)).............((((((((...((((.(((((.....))))).)))).))))))))..)))))))......((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.135.0	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1078.miRNA:5893	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1078.miRNA:5894	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1078.miRNA:5895	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1078.miRNA:5896	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1078.miRNA:5897	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1078.miRNA:5898	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1078
	ucaugggaacccuuguaaaaaauggucaaauggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	.((.((....)).))..(((((((....((((((((...((((.(((((.....))))).)))).))))))))......)))))))..((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.139.0	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1079.miRNA:5899	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1079.miRNA:5900	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1079.miRNA:5901	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1079.miRNA:5902	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1079.miRNA:5903	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1079.miRNA:5904	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1079
	gggaacccuuguaaaaaauggucaaauggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	((....)).....(((((((....((((((((...((((.(((((.....))))).)))).))))))))......)))))))..((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.151.0	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1080.miRNA:5905	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1080.miRNA:5906	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1080.miRNA:5907	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1080.miRNA:5908	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1080.miRNA:5909	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1080.miRNA:5910	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1080
	aaaaaauggucaaauggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	.(((((((....((((((((...((((.(((((.....))))).)))).))))))))......)))))))..((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.162.0	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1081.miRNA:5911	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1081.miRNA:5912	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1081.miRNA:5913	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1081.miRNA:5914	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1081.miRNA:5915	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1081.miRNA:5916	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1081
	aaauggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	.((((((((...((((.(((((.....))))).)))).))))))))...............((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.166.0	is_MIRNA
	VAL:	13.82	MeanVal:	275.245715333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            +++++---------++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            +++++-||||||||++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    ucuuuu--------uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                               *********************	52:::72	52--72	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1082.miRNA:5917	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1082.miRNA:5918	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                                     *********************	74:::94	74--94	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1082.miRNA:5919	ccgacauacacgucaaauauu
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1082.miRNA:5920	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1082.miRNA:5921	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                                 *********************	70:::90	70--90	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1082.miRNA:5922	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1082
	ggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauuuuucu
	(((((...((((.(((((.....))))).)))).)))))....(((((.........((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).)))))

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.166.1	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1083.miRNA:5923	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1083.miRNA:5924	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1083.miRNA:5925	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1083.miRNA:5926	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1083.miRNA:5927	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1083.miRNA:5928	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1083
	ggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauuuuucu
	(((((...((((.(((((.....))))).)))).)))))..................((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).))))))))))......

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.193.0	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1084.miRNA:5929	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1084.miRNA:5930	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1084.miRNA:5931	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1084.miRNA:5932	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1084.miRNA:5933	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1084.miRNA:5934	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1084
	uuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	.((((((..........)))))).......((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.208.0	is_MIRNA
	VAL:	13.82	MeanVal:	275.245715333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            +++++---------++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            +++++-||||||||++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    ucuuuu--------uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                               *********************	52:::72	52--72	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1085.miRNA:5935	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1085.miRNA:5936	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                                     *********************	74:::94	74--94	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1085.miRNA:5937	ccgacauacacgucaaauauu
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1085.miRNA:5938	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1085.miRNA:5939	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                                 *********************	70:::90	70--90	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1085.miRNA:5940	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1085
	aagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauuuuucu
	.(((((.........((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).)))))

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.208.1	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1086.miRNA:5941	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1086.miRNA:5942	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1086.miRNA:5943	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1086.miRNA:5944	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1086.miRNA:5945	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1086.miRNA:5946	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1086
	aagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauuuuucu
	...............((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).))))))))))......

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.222.0	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1087.miRNA:5947	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1087.miRNA:5948	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1087.miRNA:5949	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1087.miRNA:5950	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1087.miRNA:5951	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1087.miRNA:5952	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1087
	uauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	.((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.24.0	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1088.miRNA:5953	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1088.miRNA:5954	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1088.miRNA:5955	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1088.miRNA:5956	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1088.miRNA:5957	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1088.miRNA:5958	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1088
	aaagggguuagccuaucgaaaugagccauuuucacauaaaaccauuuaaauauuuuacaaucagcuaauaauugacuugcaauuuugaauuggguuaaaagucauguuucaucaugggaacccuuguaaaaaauggucaaauggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	.(((((.(((((((((((((((..((..........((((....))))............((((.......))))...)).)))))))..))))))))...(((((......)))))...)))))...(((((((....((((((((...((((.(((((.....))))).)))).))))))))......)))))))..((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.243.0	is_MIRNA
	VAL:	2.55	MeanVal:	50.7723596666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            +++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            +++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1089.miRNA:5959	aaaccauaauuuuuaaccauu
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1089.miRNA:5960	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1089.miRNA:5961	ccgacauacacgucaaauauu
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1089.miRNA:5962	aaccauaauuuuuaaccauuc
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1089.miRNA:5963	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                              *********************	35:::55	35--55	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1089.miRNA:5964	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1089
	gagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauuu
	.(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))..(((((((......))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.40.0	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1090.miRNA:5965	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1090.miRNA:5966	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1090.miRNA:5967	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1090.miRNA:5968	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1090.miRNA:5969	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1090.miRNA:5970	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1090
	cgaaaugagccauuuucacauaaaaccauuuaaauauuuuacaaucagcuaauaauugacuugcaauuuugaauuggguuaaaagucauguuucaucaugggaacccuuguaaaaaauggucaaauggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	.((((((.((((((((.(((.......(((((((....((.(((((((.......)))).))).)).))))))).(((((.....(((((......))))).))))).)))..))))))))..((((((((...((((.(((((.....))))).)))).))))))))......))))))...((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.52.0	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1091.miRNA:5971	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1091.miRNA:5972	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1091.miRNA:5973	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1091.miRNA:5974	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1091.miRNA:5975	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1091.miRNA:5976	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1091
	uuuucacauaaaaccauuuaaauauuuuacaaucagcuaauaauugacuugcaauuuugaauuggguuaaaagucauguuucaucaugggaacccuuguaaaaaauggucaaauggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	.((((.......((((((......(((((((.((((.....(((((.....)))))))))...(((((.....(((((......))))).))))).)))))))))))))..((((((((...((((.(((((.....))))).)))).))))))))..)))).........((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.52.1	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1092.miRNA:5977	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1092.miRNA:5978	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1092.miRNA:5979	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1092.miRNA:5980	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1092.miRNA:5981	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1092.miRNA:5982	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1092
	uuuucacauaaaaccauuuaaauauuuuacaaucagcuaauaauugacuugcaauuuugaauuggguuaaaagucauguuucaucaugggaacccuuguaaaaaauggucaaauggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	.((((.......((((((......((((((((............((((((..(((((......)))))..)))))).(((((......)))))..))))))))))))))..((((((((...((((.(((((.....))))).)))).))))))))..)))).........((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.63.0	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1093.miRNA:5983	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1093.miRNA:5984	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1093.miRNA:5985	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1093.miRNA:5986	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1093.miRNA:5987	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1093.miRNA:5988	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1093
	aaccauuuaaauauuuuacaaucagcuaauaauugacuugcaauuuugaauuggguuaaaagucauguuucaucaugggaacccuuguaaaaaauggucaaauggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	.((((((......(((((((.((((.....(((((.....)))))))))...(((((.....(((((......))))).))))).)))))))))))))..((((((((...((((.(((((.....))))).)))).))))))))...............((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.63.1	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1094.miRNA:5989	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1094.miRNA:5990	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1094.miRNA:5991	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1094.miRNA:5992	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1094.miRNA:5993	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1094.miRNA:5994	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1094
	aaccauuuaaauauuuuacaaucagcuaauaauugacuugcaauuuugaauuggguuaaaagucauguuucaucaugggaacccuuguaaaaaauggucaaauggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	.((((((......((((((((............((((((..(((((......)))))..)))))).(((((......)))))..))))))))))))))..((((((((...((((.(((((.....))))).)))).))))))))...............((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.75.0	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1095.miRNA:5995	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1095.miRNA:5996	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1095.miRNA:5997	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1095.miRNA:5998	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1095.miRNA:5999	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1095.miRNA:6000	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1095
	auuuuacaaucagcuaauaauugacuugcaauuuugaauuggguuaaaagucauguuucaucaugggaacccuuguaaaaaauggucaaauggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	.(((((((.((((.....(((((.....)))))))))...(((((.....(((((......))))).))))).)))))))........((((((((...((((.(((((.....))))).)))).))))))))...............((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.75.1	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1096.miRNA:6001	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1096.miRNA:6002	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1096.miRNA:6003	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1096.miRNA:6004	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1096.miRNA:6005	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1096.miRNA:6006	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1096
	auuuuacaaucagcuaauaauugacuugcaauuuugaauuggguuaaaagucauguuucaucaugggaacccuuguaaaaaauggucaaauggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	.((((((((............((((((..(((((......)))))..)))))).(((((......)))))..))))))))........((((((((...((((.(((((.....))))).)))).))))))))...............((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.78.0	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1097.miRNA:6007	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1097.miRNA:6008	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1097.miRNA:6009	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1097.miRNA:6010	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1097.miRNA:6011	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1097.miRNA:6012	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1097
	uuacaaucagcuaauaauugacuugcaauuuugaauuggguuaaaagucauguuucaucaugggaacccuuguaaaaaauggucaaauggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	.((((.((((.....(((((.....)))))))))...(((((.....(((((......))))).))))).))))(((((((....((((((((...((((.(((((.....))))).)))).))))))))......)))))))..((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.78.1	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1098.miRNA:6013	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1098.miRNA:6014	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1098.miRNA:6015	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1098.miRNA:6016	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1098.miRNA:6017	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1098.miRNA:6018	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1098
	uuacaaucagcuaauaauugacuugcaauuuugaauuggguuaaaagucauguuucaucaugggaacccuuguaaaaaauggucaaauggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	.(((((............((((((..(((((......)))))..)))))).(((((......)))))..)))))(((((((....((((((((...((((.(((((.....))))).)))).))))))))......)))))))..((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.78.2	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1099.miRNA:6019	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1099.miRNA:6020	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1099.miRNA:6021	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1099.miRNA:6022	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1099.miRNA:6023	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1099.miRNA:6024	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1099
	uuacaaucagcuaauaauugacuugcaauuuugaauuggguuaaaagucauguuucaucaugggaacccuuguaaaaaauggucaaauggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	......((..........(((((.....(((((....(((((.....(((((......))))).)))))...)))))...)))))((((((((...((((.(((((.....))))).)))).))))))))..))...........((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.83.0	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1100.miRNA:6025	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1100.miRNA:6026	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1100.miRNA:6027	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1100.miRNA:6028	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1100.miRNA:6029	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1100.miRNA:6030	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1100
	aucagcuaauaauugacuugcaauuuugaauuggguuaaaagucauguuucaucaugggaacccuuguaaaaaauggucaaauggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	.((..........(((((.....(((((....(((((.....(((((......))))).)))))...)))))...)))))((((((((...((((.(((((.....))))).)))).))))))))..))...........((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.95.0	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1101.miRNA:6031	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1101.miRNA:6032	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1101.miRNA:6033	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1101.miRNA:6034	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1101.miRNA:6035	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1101.miRNA:6036	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1101
	uugacuugcaauuuugaauuggguuaaaagucauguuucaucaugggaacccuuguaaaaaauggucaaauggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	.((((((..(((((......)))))..)))))).(((((..((.((....)).)).............((((((((...((((.(((((.....))))).)))).))))))))..)))))........((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.95.1	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1102.miRNA:6037	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1102.miRNA:6038	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1102.miRNA:6039	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1102.miRNA:6040	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1102.miRNA:6041	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1102.miRNA:6042	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1102
	uugacuugcaauuuugaauuggguuaaaagucauguuucaucaugggaacccuuguaaaaaauggucaaauggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	.(((((.....(((((....(((((.....(((((......))))).)))))...)))))...)))))((((((((...((((.(((((.....))))).)))).))))))))...............((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.97.0	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1103.miRNA:6043	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1103.miRNA:6044	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1103.miRNA:6045	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1103.miRNA:6046	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1103.miRNA:6047	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1103.miRNA:6048	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1103
	gacuugcaauuuugaauuggguuaaaagucauguuucaucaugggaacccuuguaaaaaauggucaaauggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	((((.....(((((....(((((.....(((((......))))).)))))...)))))...)))).((((((((...((((.(((((.....))))).)))).))))))))...............((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.97.1	is_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	28.232986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauu
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
            ++++++++++-++--------+++++++++++++--+++++-----++++++-+++++-+++++++-++-++---+++++
    REV:    uaauuaaacugguaauuaauauccccaaugguacuacuuugaacucaaaaaucgguaacgguuguacguacauucuauaa
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1104.miRNA:6049	aaaccauaauuuuuaaccauu
                                                *********************	37:::57	37--57	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1104.miRNA:6050	gaaaccauaauuuuuaaccau
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1104.miRNA:6051	ccgacauacacgucaaauauu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1104.miRNA:6052	aaccauaauuuuuaaccauuc
                                               *********************	36:::56	36--56	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1104.miRNA:6053	ggaaaccauaauuuuuaacca
                                                                   *********************	56:::76	56--76	>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1104.miRNA:6054	auucccgacauacacgucaaa
>>LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1104
	gacuugcaauuuugaauuggguuaaaagucauguuucaucaugggaacccuuguaaaaaauggucaaauggauuuaaaaaucauauuuucacaauauuguuucaauccguuaagaaacauuuuuauauuaauuugagcaguauauagagggguugccauggggaaaccauaauuuuuaaccauucccgacauacacgucaaauauuauccuucuuaaaaaauuucaauuuuuaccucaaaauuugucgauuuacaaagggguuaaccgauugagaugagccauauggacauaaaauuuucgaaauuuuccaaucggcuaauaucuuacaugcauguuggcaauggcuaaaaacucaaguuucaucaugguaaccccuauaauuaauggucaaauuaauu
	(((((..(((((......)))))..))))).((((((..((.((....)).)).............((((((((...((((.(((((.....))))).)))).))))))))..)))))).......((((((((((.((........(((((((((((((..(((((.....((((((.(((((.(((((((.((.((...(((((..............(((((((((...(((((....(((((......)))))))))).....))))))))).((((...((((....(((((.....)))))))))...)))))))))...)).)).))))))).))))).)))))).....)))))..)))))))))))))........)).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-049-A04-23JAN2007-032--.506.0	is_MIRNA
	VAL:	1.80	MeanVal:	10.410792	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugaauagcuugc--auguccuga--gcaucggag---aag-ucaauuccuucucgauug
            ++++++-+++++-||++++++++-||+++++-++-|||+++|++++-----+++++++++
            ++++++-+++++---++++++++---+++++-++----+++-++++-----+++++++++
    REV:    gacuugacgaacagaugcagggcaaguguaggcuacaguucuaguucucguagaguuaac
                                                  *********************	39:::59	32--51	>>LUSGC1NG-RP-049-A04-23JAN2007-032--.Lu0910.pre-miRNA:1105.miRNA:6055	aag-ucaauuccuucucgauu
                                                   *********************	40:::60	33--52	>>LUSGC1NG-RP-049-A04-23JAN2007-032--.Lu0910.pre-miRNA:1105.miRNA:6056	ag-ucaauuccuucucgauug
                                                 *********************	38:::58	32--50	>>LUSGC1NG-RP-049-A04-23JAN2007-032--.Lu0910.pre-miRNA:1105.miRNA:6057	-aag-ucaauuccuucucgau
>>LUSGC1NG-RP-049-A04-23JAN2007-032--.Lu0910.pre-miRNA:1105
	ccugaauagcuugcauguccugagcaucggagaagucaauuccuucucgauugauaaacacccucaucuuggagggacuuguuccauccggcccaccgacaauugagaugcucuugaucuugacaucggaugugaacgggacguagacaagcaguucag
	.((((((.(((((.((((((((.(((((.((.(((((((.....(((((((((.......(((((......)))))............(((....))).))))))))).....)))).)))....)).)))))...))))))))...))))).))))))

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.317.0	is_MIRNA
	VAL:	5.50	MeanVal:	9.05407999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgaacuuauugagug-uuggguccacgauucggug
            +++++++---+++-++|++++++++---++++++++
            +++++++--|+++-++-++++++++---++++++++
    REV:    agcuugacu-acuggccagcccagggaaugagccac
                           *********************	16:::36	16--35	>>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.Lu0910.pre-miRNA:1106.miRNA:6058	g-uuggguccacgauucggug
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.Lu0910.pre-miRNA:1106.miRNA:6059	gaacuuauugagug-uugggu
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.Lu0910.pre-miRNA:1106.miRNA:6060	aacuuauugagug-uuggguc
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.Lu0910.pre-miRNA:1106.miRNA:6061	uuauugagug-uuggguccac
>>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.Lu0910.pre-miRNA:1106
	ucuaucgaguugaguuucuccgccucgaacuuauugaguguuggguccacgauucgguggaggcguuggucuccugucaaguagucugaugcccaguuuucuaacgauccauuauuauuggucaccgaguaagggacccgaccggucaucaguucgaacaacagcacgccgaagcuguagacguugguugagauauuugacgauggc
	.(((((..((..(((.((((.((((((((((...(((.((((((((((...((((((((..((((((((.((.((....)).)).))))))))...............(((.......))).))))))))...)))))))).)).)))..)))))))...(((((........))))).......))).)))).)))..))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.317.1	is_MIRNA
	VAL:	5.50	MeanVal:	9.05407999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgaacuuauugagug-uuggguccacgauucggug
            +++++++---+++-++|++++++++---++++++++
            +++++++--|+++-++-++++++++---++++++++
    REV:    agcuugacu-acuggccagcccagggaaugagccac
                           *********************	16:::36	16--35	>>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.Lu0910.pre-miRNA:1107.miRNA:6062	g-uuggguccacgauucggug
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.Lu0910.pre-miRNA:1107.miRNA:6063	gaacuuauugagug-uugggu
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.Lu0910.pre-miRNA:1107.miRNA:6064	aacuuauugagug-uuggguc
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.Lu0910.pre-miRNA:1107.miRNA:6065	uuauugagug-uuggguccac
>>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.Lu0910.pre-miRNA:1107
	ucuaucgaguugaguuucuccgccucgaacuuauugaguguuggguccacgauucgguggaggcguuggucuccugucaaguagucugaugcccaguuuucuaacgauccauuauuauuggucaccgaguaagggacccgaccggucaucaguucgaacaacagcacgccgaagcuguagacguugguugagauauuugacgauggc
	.(((((..((..(((.((((.((((((((((...(((.((((((((((...((((((((..((((((((.((.((....)).)).))))))))......((....)).(((.......))).))))))))...)))))))).)).)))..)))))))...(((((........))))).......))).)))).)))..))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.324.0	is_MIRNA
	VAL:	5.50	MeanVal:	9.05407999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgaacuuauugagug-uuggguccacgauucggug
            +++++++---+++-++|++++++++---++++++++
            +++++++--|+++-++-++++++++---++++++++
    REV:    agcuugacu-acuggccagcccagggaaugagccac
                           *********************	16:::36	16--35	>>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.Lu0910.pre-miRNA:1108.miRNA:6066	g-uuggguccacgauucggug
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.Lu0910.pre-miRNA:1108.miRNA:6067	gaacuuauugagug-uugggu
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.Lu0910.pre-miRNA:1108.miRNA:6068	aacuuauugagug-uuggguc
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.Lu0910.pre-miRNA:1108.miRNA:6069	uuauugagug-uuggguccac
>>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.Lu0910.pre-miRNA:1108
	aguugaguuucuccgccucgaacuuauugaguguuggguccacgauucgguggaggcguuggucuccugucaaguagucugaugcccaguuuucuaacgauccauuauuauuggucaccgaguaagggacccgaccggucaucaguucgaacaacagcacgccgaagcuguagacguugguugagauauuugacg
	.((..(((.((((.((((((((((...(((.((((((((((...((((((((..((((((((.((.((....)).)).))))))))...............(((.......))).))))))))...)))))))).)).)))..)))))))...(((((........))))).......))).)))).)))..)).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.324.1	is_MIRNA
	VAL:	5.50	MeanVal:	9.05407999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgaacuuauugagug-uuggguccacgauucggug
            +++++++---+++-++|++++++++---++++++++
            +++++++--|+++-++-++++++++---++++++++
    REV:    agcuugacu-acuggccagcccagggaaugagccac
                           *********************	16:::36	16--35	>>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.Lu0910.pre-miRNA:1109.miRNA:6070	g-uuggguccacgauucggug
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.Lu0910.pre-miRNA:1109.miRNA:6071	gaacuuauugagug-uugggu
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.Lu0910.pre-miRNA:1109.miRNA:6072	aacuuauugagug-uuggguc
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.Lu0910.pre-miRNA:1109.miRNA:6073	uuauugagug-uuggguccac
>>LUSGC1NG-RP-084-B10-24JAN2007-078--.Lu0910.pre-miRNA:1109
	aguugaguuucuccgccucgaacuuauugaguguuggguccacgauucgguggaggcguuggucuccugucaaguagucugaugcccaguuuucuaacgauccauuauuauuggucaccgaguaagggacccgaccggucaucaguucgaacaacagcacgccgaagcuguagacguugguugagauauuugacg
	.((..(((.((((.((((((((((...(((.((((((((((...((((((((..((((((((.((.((....)).)).))))))))......((....)).(((.......))).))))))))...)))))))).)).)))..)))))))...(((((........))))).......))).)))).)))..)).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-128-H09-29JAN2007-065--.474.0	is_MIRNA
	VAL:	2.05	MeanVal:	20.403838	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgguagauacggaaucccaaagacagcaacauuc
            +++---++++++++-++++-+++-++++++---++
            +++-||++++++++-++++|+++-++++++-||++
    REV:    cgug--uuaugccucaggg-uucaguuguuu--gg
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSGC1NG-RP-128-H09-29JAN2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1110.miRNA:6074	acggaaucccaaagacagcaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSGC1NG-RP-128-H09-29JAN2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1110.miRNA:6075	cggaaucccaaagacagcaac
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSGC1NG-RP-128-H09-29JAN2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1110.miRNA:6076	uacggaaucccaaagacagca
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSGC1NG-RP-128-H09-29JAN2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1110.miRNA:6077	auacggaaucccaaagacagc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSGC1NG-RP-128-H09-29JAN2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1110.miRNA:6078	gauacggaaucccaaagacag
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSGC1NG-RP-128-H09-29JAN2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1110.miRNA:6079	ggaaucccaaagacagcaaca
>>LUSGC1NG-RP-128-H09-29JAN2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1110
	cgcgguagauacggaaucccaaagacagcaacauucucauuugguuuguugacuugggacuccguauugugcu
	.(((...((((((((.((((.(((.((((((...((......)).)))))).))))))).)))))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-198-A01-06FEB2-007-015--.485.0	is_MIRNA
	VAL:	5.70	MeanVal:	28.1397333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caguuuuagc--aucucgcuuguucuccagag
            +++++--++-||+++++++++++++--++-++
            +++++--++---+++++++++++++--++-++
    REV:    gucggcuucuucuagaguggacaaguuguguc
                  *********************	7:::27	7--25	>>LUSGC1NG-RP-198-A01-06FEB2-007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1111.miRNA:6080	uagc--aucucgcuuguucuc
                   *********************	8:::28	8--26	>>LUSGC1NG-RP-198-A01-06FEB2-007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1111.miRNA:6081	agc--aucucgcuuguucucc
                    *********************	9:::29	9--27	>>LUSGC1NG-RP-198-A01-06FEB2-007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1111.miRNA:6082	gc--aucucgcuuguucucca
                 *********************	6:::26	6--24	>>LUSGC1NG-RP-198-A01-06FEB2-007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1111.miRNA:6083	uuagc--aucucgcuuguucu
                       *********************	12:::32	11--30	>>LUSGC1NG-RP-198-A01-06FEB2-007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1111.miRNA:6084	-aucucgcuuguucuccagag
>>LUSGC1NG-RP-198-A01-06FEB2-007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1111
	acaguuuuagcaucucgcuuguucuccagagguucagaacaacuguguugaacaggugagaucuucuucggcuggcuuaauguaggacgaggacccugcaccauugauggaggggaaagcggugcacuaguugcugcugcugcugcugcuccaguagaugga
	.(((((..((.(((((((((((((..((.((...........)).))..)))))))))))))...))..)))))......((((((........))))))(((((..(((((.((..(((((((((.....))).))))))....)).)))))...))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-199-B01-06FEB2007-013--.349.0	is_MIRNA
	VAL:	3.26	MeanVal:	35.070217	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguaaaggaga-gggguuu-gaggcuuugagccaauucacag
            +++---+++++|++++---|+++++++++++------+++++
            +++|||+++++-++++----+++++++++++----||+++++
    REV:    cca---ucucuaccuuuacucuccggaauuuaacu--guguc
                                *********************	21:::41	19--39	>>LUSGC1NG-RP-199-B01-06FEB2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1112.miRNA:6085	gaggcuuugagccaauucaca
                                 *********************	22:::42	20--40	>>LUSGC1NG-RP-199-B01-06FEB2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1112.miRNA:6086	aggcuuugagccaauucacag
                            *********************	17:::37	16--35	>>LUSGC1NG-RP-199-B01-06FEB2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1112.miRNA:6087	uuu-gaggcuuugagccaauu
                           *********************	16:::36	15--34	>>LUSGC1NG-RP-199-B01-06FEB2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1112.miRNA:6088	guuu-gaggcuuugagccaau
                               *********************	20:::40	19--38	>>LUSGC1NG-RP-199-B01-06FEB2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1112.miRNA:6089	-gaggcuuugagccaauucac
                          *********************	15:::35	14--33	>>LUSGC1NG-RP-199-B01-06FEB2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1112.miRNA:6090	gguuu-gaggcuuugagccaa
>>LUSGC1NG-RP-199-B01-06FEB2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1112
	agguaaaggagagggguuugaggcuuugagccaauucacagcaaacacagcccucccugcauaugcaaacaaagcagaaugggauuguguuuuauuaauuacuagagauuuuuuuauauuuucuucugugucaauuuaaggccucucauuuccaucucuaccc
	.(((...(((((((((...(((((((((((......(((((.(((((((((((...((((.............))))...))).))))))))...........(((((...........))))).)))))....)))))))))))....)))).)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-215-E10-02APR2007-072--.396.0	is_MIRNA
	VAL:	3.92	MeanVal:	74.4562133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuuaauuuuucaauauauauauac-acgu
            +++---+++-+++++++++++++++-|++++
            +++---+++-+++++++++++++++--++++
    REV:    aaguuauagcagguuauauauauauauugca
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSGC1NG-RP-215-E10-02APR2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1113.miRNA:6091	uucaauauauauauac-acgu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSGC1NG-RP-215-E10-02APR2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1113.miRNA:6092	aauuuuucaauauauauauac
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSGC1NG-RP-215-E10-02APR2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1113.miRNA:6093	uuucaauauauauauac-acg
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSGC1NG-RP-215-E10-02APR2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1113.miRNA:6094	uuuuucaauauauauauac-a
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSGC1NG-RP-215-E10-02APR2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1113.miRNA:6095	auuuuucaauauauauauac-
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSGC1NG-RP-215-E10-02APR2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1113.miRNA:6096	uuuucaauauauauauac-ac
>>LUSGC1NG-RP-215-E10-02APR2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1113
	cguggacaagaugaauauaauuagcuuucacuauuucuuaauuuuucaauauauauauacacgugucuaacguuauauauauauauuggacgauauugaac
	.(((((..((.(((......))).)))))))...(((...(((.(((((((((((((((.((((.....))))..))))))))))))))).)))...))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-215-E10-02APR2007-072--.429.0	is_MIRNA
	VAL:	3.92	MeanVal:	74.4562133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuuaauuuuucaauauauauauac-acgu
            +++---+++-+++++++++++++++-|++++
            +++---+++-+++++++++++++++--++++
    REV:    aaguuauagcagguuauauauauauauugca
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSGC1NG-RP-215-E10-02APR2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1114.miRNA:6097	uucaauauauauauac-acgu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSGC1NG-RP-215-E10-02APR2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1114.miRNA:6098	aauuuuucaauauauauauac
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSGC1NG-RP-215-E10-02APR2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1114.miRNA:6099	uuucaauauauauauac-acg
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSGC1NG-RP-215-E10-02APR2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1114.miRNA:6100	uuuuucaauauauauauac-a
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSGC1NG-RP-215-E10-02APR2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1114.miRNA:6101	auuuuucaauauauauauac-
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSGC1NG-RP-215-E10-02APR2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1114.miRNA:6102	uuuucaauauauauauac-ac
>>LUSGC1NG-RP-215-E10-02APR2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1114
	uuucuuaauuuuucaauauauauauacacgugucuaacguuauauauauauauuggacgauauugaac
	.(((...(((.(((((((((((((((.((((.....))))..))))))))))))))).)))...))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-232-H03-02APR2007-017--.489.0	is_MIRNA
	VAL:	2.65	MeanVal:	7.07066666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguggaaacuggcucugacggugguggu-ugu
            +++++++--++++---++++++++++--|+++
            +++++++--++++|||++++++++++---+++
    REV:    ucaccuucuacug---cugccacuacguuaca
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSGC1NG-RP-232-H03-02APR2007-017--.Lu0910.pre-miRNA:1115.miRNA:6103	guggaaacuggcucugacggu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSGC1NG-RP-232-H03-02APR2007-017--.Lu0910.pre-miRNA:1115.miRNA:6104	uggaaacuggcucugacggug
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSGC1NG-RP-232-H03-02APR2007-017--.Lu0910.pre-miRNA:1115.miRNA:6105	gaaacuggcucugacgguggu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSGC1NG-RP-232-H03-02APR2007-017--.Lu0910.pre-miRNA:1115.miRNA:6106	aaacuggcucugacgguggug
>>LUSGC1NG-RP-232-H03-02APR2007-017--.Lu0910.pre-miRNA:1115
	cgccgcugcugguggaaacuggcucugacgguggugguuguuauuacauugcaucaccgucgucaucuuccacuuaaaaauuaagaaaaaacagagugaugcucuguuucaggcc
	.(((......(((((((..((((...((((((((((..(((....)))...))))))))))))))..)))))))..............((((((((.....))))))))..))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-232-H03-02APR2007-017--.492.0	is_MIRNA
	VAL:	2.65	MeanVal:	7.07066666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguggaaacuggcucugacggugguggu-ugu
            +++++++--++++---++++++++++--|+++
            +++++++--++++|||++++++++++---+++
    REV:    ucaccuucuacug---cugccacuacguuaca
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSGC1NG-RP-232-H03-02APR2007-017--.Lu0910.pre-miRNA:1116.miRNA:6107	guggaaacuggcucugacggu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSGC1NG-RP-232-H03-02APR2007-017--.Lu0910.pre-miRNA:1116.miRNA:6108	uggaaacuggcucugacggug
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSGC1NG-RP-232-H03-02APR2007-017--.Lu0910.pre-miRNA:1116.miRNA:6109	gaaacuggcucugacgguggu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSGC1NG-RP-232-H03-02APR2007-017--.Lu0910.pre-miRNA:1116.miRNA:6110	aaacuggcucugacgguggug
>>LUSGC1NG-RP-232-H03-02APR2007-017--.Lu0910.pre-miRNA:1116
	cgcugcugguggaaacuggcucugacgguggugguuguuauuacauugcaucaccgucgucaucuuccacuuaaaaauuaagaaaaaacagagugaugcucuguuucaggcc
	.(((...(((((((..((((...((((((((((..(((....)))...))))))))))))))..)))))))..............((((((((.....))))))))..))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-232-H03-02APR2007-017--.496.0	is_MIRNA
	VAL:	2.65	MeanVal:	5.051332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggaaacuggcucugacggugguggu-ugu
            ++++++--++++---++++++++++--|+++
            ++++++--++++|||++++++++++---+++
    REV:    caccuucuacug---cugccacuacguuaca
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSGC1NG-RP-232-H03-02APR2007-017--.Lu0910.pre-miRNA:1117.miRNA:6111	uggaaacuggcucugacggug
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSGC1NG-RP-232-H03-02APR2007-017--.Lu0910.pre-miRNA:1117.miRNA:6112	gaaacuggcucugacgguggu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSGC1NG-RP-232-H03-02APR2007-017--.Lu0910.pre-miRNA:1117.miRNA:6113	aaacuggcucugacgguggug
>>LUSGC1NG-RP-232-H03-02APR2007-017--.Lu0910.pre-miRNA:1117
	gcugguggaaacuggcucugacgguggugguuguuauuacauugcaucaccgucgucaucuuccacuuaaaaauuaagaaaaaacagagugaugcucuguuucaggcc
	(((.((((((..((((...((((((((((..(((....)))...))))))))))))))..))))))...............((((((((.....))))))))..))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-244-H07-02APR2007-049--.411.0	is_MIRNA
	VAL:	3.40	MeanVal:	29.2892586666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucauucaacacguugg-cacauacacccaacuucaaggugucc
            +++++----+++--+++|++++--+++++----++-++++++++
            +++++---|+++--+++-++++--+++++-|||++-++++++++
    REV:    uaguguuc-gugguaccgguguucgugggc---agcuccacggg
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSGC1NG-RP-244-H07-02APR2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1118.miRNA:6114	ucaacacguugg-cacauaca
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSGC1NG-RP-244-H07-02APR2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1118.miRNA:6115	cacguugg-cacauacaccca
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSGC1NG-RP-244-H07-02APR2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1118.miRNA:6116	auucaacacguugg-cacaua
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSGC1NG-RP-244-H07-02APR2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1118.miRNA:6117	caacacguugg-cacauacac
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSGC1NG-RP-244-H07-02APR2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1118.miRNA:6118	acauacacccaacuucaaggu
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSGC1NG-RP-244-H07-02APR2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1118.miRNA:6119	acguugg-cacauacacccaa
>>LUSGC1NG-RP-244-H07-02APR2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1118
	ggucauucaacacguuggcacauacacccaacuucaaggugucccgagggcaccucgacgggugcuuguggccauggugcuugugaug
	.(((((....(((..(((((((..(((((....((.((((((((...)))))))).)).)))))..)))).)))..)))...))))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-244-H07-02APR2007-049--.417.0	is_MIRNA
	VAL:	2.42	MeanVal:	18.223494	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caa-cacguugg-cacauacacccaacuucaaggugucc
            +++|+++--+++|++++--+++++----++-++++++++
            +++-+++--+++-++++--+++++-|||++-++++++++
    REV:    guucgugguaccgguguucgugggc---agcuccacggg
                *********************	5:::25	4--23	>>LUSGC1NG-RP-244-H07-02APR2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1119.miRNA:6120	cacguugg-cacauacaccca
                          *********************	15:::35	13--33	>>LUSGC1NG-RP-244-H07-02APR2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1119.miRNA:6121	acauacacccaacuucaaggu
                 *********************	6:::26	5--24	>>LUSGC1NG-RP-244-H07-02APR2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1119.miRNA:6122	acguugg-cacauacacccaa
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSGC1NG-RP-244-H07-02APR2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1119.miRNA:6123	aa-cacguugg-cacauacac
                         *********************	14:::34	12--32	>>LUSGC1NG-RP-244-H07-02APR2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1119.miRNA:6124	cacauacacccaacuucaagg
                           *********************	16:::36	14--34	>>LUSGC1NG-RP-244-H07-02APR2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1119.miRNA:6125	cauacacccaacuucaaggug
>>LUSGC1NG-RP-244-H07-02APR2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1119
	ucaacacguuggcacauacacccaacuucaaggugucccgagggcaccucgacgggugcuuguggccauggugcuugu
	.((((((..(((((((..(((((....((.((((((((...)))))))).)).)))))..)))).)))..))).))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-244-H07-02APR2007-049--.420.0	is_MIRNA
	VAL:	2.65	MeanVal:	15.291654	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacguugg-cacauacacccaacuucaaggugucc
            +++--+++|++++--+++++----++-++++++++
            +++--+++-++++--+++++-|||++-++++++++
    REV:    gugguaccgguguucgugggc---agcuccacggg
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSGC1NG-RP-244-H07-02APR2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1120.miRNA:6126	acauacacccaacuucaaggu
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSGC1NG-RP-244-H07-02APR2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1120.miRNA:6127	acguugg-cacauacacccaa
                     *********************	10:::30	9--29	>>LUSGC1NG-RP-244-H07-02APR2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1120.miRNA:6128	cacauacacccaacuucaagg
                       *********************	12:::32	11--31	>>LUSGC1NG-RP-244-H07-02APR2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1120.miRNA:6129	cauacacccaacuucaaggug
                        *********************	13:::33	12--32	>>LUSGC1NG-RP-244-H07-02APR2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1120.miRNA:6130	auacacccaacuucaaggugu
>>LUSGC1NG-RP-244-H07-02APR2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1120
	acacguuggcacauacacccaacuucaaggugucccgagggcaccucgacgggugcuuguggccauggugc
	.(((..(((((((..(((((....((.((((((((...)))))))).)).)))))..)))).)))..))).

###########################################################################################################################

>LUSGC1NG-RP-245-H12-02APR2007-082--.409.1	is_MIRNA
	VAL:	0.94	MeanVal:	6.685495	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--agaaagggaggaaacagaguugaccguaggcga-ccggag
            ++++||++++++++++--+++---+++++++++----++|++-+++
            ++++--++++++++++--+++--|+++++++++---|++-++|+++
    REV:    ggucggucuuucccuuucuugag-cagcuggcagua-cuagg-uuc
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSGC1NG-RP-245-H12-02APR2007-082--.Lu0910.pre-miRNA:1121.miRNA:6131	cag--agaaagggaggaaaca
                  *********************	7:::27	5--25	>>LUSGC1NG-RP-245-H12-02APR2007-082--.Lu0910.pre-miRNA:1121.miRNA:6132	agaaagggaggaaacagaguu
                    *********************	9:::29	7--27	>>LUSGC1NG-RP-245-H12-02APR2007-082--.Lu0910.pre-miRNA:1121.miRNA:6133	aaagggaggaaacagaguuga
                 *********************	6:::26	5--24	>>LUSGC1NG-RP-245-H12-02APR2007-082--.Lu0910.pre-miRNA:1121.miRNA:6134	-agaaagggaggaaacagagu
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSGC1NG-RP-245-H12-02APR2007-082--.Lu0910.pre-miRNA:1121.miRNA:6135	ag--agaaagggaggaaacag
                   *********************	8:::28	6--26	>>LUSGC1NG-RP-245-H12-02APR2007-082--.Lu0910.pre-miRNA:1121.miRNA:6136	gaaagggaggaaacagaguug
>>LUSGC1NG-RP-245-H12-02APR2007-082--.Lu0910.pre-miRNA:1121
	accagagaaagggaggaaacagaguugaccguaggcgaccggaguuaccuuggaucaugacggucgacgaguucuuucccuuucuggcuggg
	.((((((((((((((..(((...(((((((((....((((.(((....))))).))...)))))))))..)))..))))))))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-015-A12-12FEB2007-096--.164.0	is_MIRNA
	VAL:	2.56	MeanVal:	23.198508	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggcgca-uucgguaaaa--auuucauauuauuuaucaauuguguuaccgauaaaauau
            ++++++--|+++++-----||+++++++++---++++++---++----++++-+++-+++
            ++++++---+++++-------+++++++++-||++++++--|++||||++++|+++-+++
    REV:    aucugcacaaggccuacuauauggaguauau--aauaguau-ua----ggcu-uuuagua
                                 *********************	22:::42	19--39	>>LUSGE1NG-RP-015-A12-12FEB2007-096--.Lu0910.pre-miRNA:1122.miRNA:6137	auuucauauuauuuaucaauu
                                   *********************	24:::44	21--41	>>LUSGE1NG-RP-015-A12-12FEB2007-096--.Lu0910.pre-miRNA:1122.miRNA:6138	uucauauuauuuaucaauugu
                                    *********************	25:::45	22--42	>>LUSGE1NG-RP-015-A12-12FEB2007-096--.Lu0910.pre-miRNA:1122.miRNA:6139	ucauauuauuuaucaauugug
                                *********************	21:::41	19--38	>>LUSGE1NG-RP-015-A12-12FEB2007-096--.Lu0910.pre-miRNA:1122.miRNA:6140	-auuucauauuauuuaucaau
                            *********************	17:::37	16--34	>>LUSGE1NG-RP-015-A12-12FEB2007-096--.Lu0910.pre-miRNA:1122.miRNA:6141	aaa--auuucauauuauuuau
                                  *********************	23:::43	20--40	>>LUSGE1NG-RP-015-A12-12FEB2007-096--.Lu0910.pre-miRNA:1122.miRNA:6142	uuucauauuauuuaucaauug
>>LUSGE1NG-RP-015-A12-12FEB2007-096--.Lu0910.pre-miRNA:1122
	agcauuuucugauauuuagugauagccugaauuaguuaucacaugagcaaaguugguauuuacuaguuacuaucggauuauguacgggaaaguuauaaaaauaaauaaacaaauuaguauucaaucauucaaaugguuuuauuauuuaauccaucaauuuaaugauuaaauaugggcgcauucgguaaaaauuucauauuauuuaucaauuguguuaccgauaaaauauauaaagaugauuuucggauuaugauaauauaugagguauaucauccggaacacgucuaacauaaaaacucuaauacuauuugaauccuauuuuauauacgaccuugua
	.((((..(((((((....((((((((........))))))))..........(((((....)))))....)))))))..))))(((((...(((((((((........((......))........(((((((((((.(((.(((((((((............)))))))))((((((..(((((.....(((((((((...((((((...((....((((.(((.(((......))).)))))))))..)))))).))))))))).......)))))...))))))............))).)))))))))))....))))))).))...))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-015-A12-12FEB2007-096--.289.0	is_MIRNA
	VAL:	2.56	MeanVal:	23.198508	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggcgca-uucgguaaaa--auuucauauuauuuaucaauuguguuaccgauaaaauau
            ++++++--|+++++-----||+++++++++---++++++---++----++++-+++-+++
            ++++++---+++++-------+++++++++-||++++++--|++||||++++|+++-+++
    REV:    aucugcacaaggccuacuauauggaguauau--aauaguau-ua----ggcu-uuuagua
                                 *********************	22:::42	19--39	>>LUSGE1NG-RP-015-A12-12FEB2007-096--.Lu0910.pre-miRNA:1123.miRNA:6143	auuucauauuauuuaucaauu
                                   *********************	24:::44	21--41	>>LUSGE1NG-RP-015-A12-12FEB2007-096--.Lu0910.pre-miRNA:1123.miRNA:6144	uucauauuauuuaucaauugu
                                    *********************	25:::45	22--42	>>LUSGE1NG-RP-015-A12-12FEB2007-096--.Lu0910.pre-miRNA:1123.miRNA:6145	ucauauuauuuaucaauugug
                                *********************	21:::41	19--38	>>LUSGE1NG-RP-015-A12-12FEB2007-096--.Lu0910.pre-miRNA:1123.miRNA:6146	-auuucauauuauuuaucaau
                            *********************	17:::37	16--34	>>LUSGE1NG-RP-015-A12-12FEB2007-096--.Lu0910.pre-miRNA:1123.miRNA:6147	aaa--auuucauauuauuuau
                                  *********************	23:::43	20--40	>>LUSGE1NG-RP-015-A12-12FEB2007-096--.Lu0910.pre-miRNA:1123.miRNA:6148	uuucauauuauuuaucaauug
>>LUSGE1NG-RP-015-A12-12FEB2007-096--.Lu0910.pre-miRNA:1123
	cauucaaaugguuuuauuauuuaauccaucaauuuaaugauuaaauaugggcgcauucgguaaaaauuucauauuauuuaucaauuguguuaccgauaaaauauauaaagaugauuuucggauuaugauaauauaugagguauaucauccggaacacgucuaacauaaaaacucuaauacuauuugaauccuauuuuauauacgaccuuguacuuuucaaauuuaucacaauuuaaucaacuaucuuaaguuuguugauuaauuuuuguauuaacuuaaaauugg
	.(((((((((((.(((.(((((((((............)))))))))((((((..(((((.....(((((((((...((((((...((....((((.(((.(((......))).)))))))))..)))))).))))))))).......)))))...))))))............))).)))))))))))((.((((((..((((....))))..........(((..((((.(((((((((............)))))))))...))))..)))..)))))).))

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.348.0	is_MIRNA
	VAL:	3.05	MeanVal:	26.634602	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguu---gaguugguaa---aaugacauuguuauguccuugauuauauu
            ++++|||+++++++++-|||++++++++-++-++++-++++---+++++
            ++++---+++++++++----++++++++-++-++++|++++--|+++++
    REV:    acgaucuuuuaacuauauuauuacuguacuauuaua-gaauau-uauaa
                          *********************	15:::35	12--29	>>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1124.miRNA:6149	uaa---aaugacauuguuaug
                           *********************	16:::36	13--30	>>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1124.miRNA:6150	aa---aaugacauuguuaugu
                         *********************	14:::34	11--28	>>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1124.miRNA:6151	guaa---aaugacauuguuau
                                *********************	21:::41	15--35	>>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1124.miRNA:6152	aaugacauuguuauguccuug
                        *********************	13:::33	10--27	>>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1124.miRNA:6153	gguaa---aaugacauuguua
                    *********************	9:::29	6--23	>>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1124.miRNA:6154	aguugguaa---aaugacauu
>>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1124
	gucgauaacauuaauaauaaagcauuugaaaaucaggauggaagagaaaguuaacaguaagggaaagaaaggagagugucaacuauuauuucauuguugaguugguaaaaugacauuguuauguccuugauuauauuguacgaauauuauaagauauuaucaugucauuauuauaucaauuuucuagcaccauuacaaaauguugauggucucauaacacaaaccugaaauaaaauauauaaagauugcuuuagugguuggugagucgga
	.(((((..(((((((..(((((((.((.....(((((.((...((((..(((((((((((.((...((((....(((....)))....))))..(((((((((((((.((((((((.((.((((.((((...(((((.....)))))..)))))))).)).))))))))....)))))))))...)))))).))))....)))))))..))))....))....))))).(((.....)))...)).)))))))...))))))).))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.355.0	is_MIRNA
	VAL:	3.05	MeanVal:	26.634602	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguu---gaguugguaa---aaugacauuguuauguccuugauuauauu
            ++++|||+++++++++-|||++++++++-++-++++-++++---+++++
            ++++---+++++++++----++++++++-++-++++|++++--|+++++
    REV:    acgaucuuuuaacuauauuauuacuguacuauuaua-gaauau-uauaa
                          *********************	15:::35	12--29	>>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1125.miRNA:6155	uaa---aaugacauuguuaug
                           *********************	16:::36	13--30	>>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1125.miRNA:6156	aa---aaugacauuguuaugu
                         *********************	14:::34	11--28	>>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1125.miRNA:6157	guaa---aaugacauuguuau
                                *********************	21:::41	15--35	>>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1125.miRNA:6158	aaugacauuguuauguccuug
                        *********************	13:::33	10--27	>>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1125.miRNA:6159	gguaa---aaugacauuguua
                    *********************	9:::29	6--23	>>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1125.miRNA:6160	aguugguaa---aaugacauu
>>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1125
	acauuaauaauaaagcauuugaaaaucaggauggaagagaaaguuaacaguaagggaaagaaaggagagugucaacuauuauuucauuguugaguugguaaaaugacauuguuauguccuugauuauauuguacgaauauuauaagauauuaucaugucauuauuauaucaauuuucuagcaccauuacaaaauguugauggucucauaacacaaaccugaaauaaaauauauaaagauugcuuuagugguugguga
	.(((((((..(((((((.((.....(((((.((...((((..(((((((((((.((...((((....(((....)))....))))..(((((((((((((.((((((((.((.((((.((((...(((((.....)))))..)))))))).)).))))))))....)))))))))...)))))).))))....)))))))..))))....))....))))).(((.....)))...)).)))))))...))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.419.0	is_MIRNA
	VAL:	3.68	MeanVal:	32.143944	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagugucaacuauuauuucau-uguu---gaguugguaa---aaugacauuguuauguccuugauuauauu
            ++++-+++++++-----------|++++|||+++++++++-|||++++++++-++-++++-++++---+++++
            ++++-+++++++------------++++---+++++++++----++++++++-++-++++|++++--|+++++
    REV:    cucugguaguuguaaaacauuaccacgaucuuuuaacuauauuauuacuguacuauuaua-gaauau-uauaa
                                                  *********************	39:::59	35--52	>>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1126.miRNA:6161	uaa---aaugacauuguuaug
                                                   *********************	40:::60	36--53	>>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1126.miRNA:6162	aa---aaugacauuguuaugu
                                                 *********************	38:::58	34--51	>>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1126.miRNA:6163	guaa---aaugacauuguuau
                                                        *********************	45:::65	38--58	>>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1126.miRNA:6164	aaugacauuguuauguccuug
                                                *********************	37:::57	33--50	>>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1126.miRNA:6165	gguaa---aaugacauuguua
                                            *********************	33:::53	29--46	>>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1126.miRNA:6166	aguugguaa---aaugacauu
>>LUSGE1NG-RP-064-A05-23FEB2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1126
	gagagugucaacuauuauuucauuguugaguugguaaaaugacauuguuauguccuugauuauauuguacgaauauuauaagauauuaucaugucauuauuauaucaauuuucuagcaccauuacaaaauguugauggucucauaacacaaaccugaaauaaaauauauaaagauugcuuuagugguugguga
	((((.(((((((...........(((((((((((((.((((((((.((.((((.((((...(((((.....)))))..)))))))).)).))))))))....)))))))))...))))............))))))).))))....(((.((((..............(((((....)))))..)))).))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.183.0	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1127.miRNA:6167	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1127.miRNA:6168	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1127.miRNA:6169	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1127.miRNA:6170	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1127.miRNA:6171	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1127
	acccucaagggcccgcgcuucaguguugccaggaaaguaagcaaauggcaccaaaaacacagguguguguugggcagugucuucagccaggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccuga
	.(((....)))...((((....))))...((((((.(((((((((...((((((..((..((((((((((.......((((....(((.((...)).)))))))...)))))))))).....(((....))).((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).)))).))..))))))...)))))))))...)))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.183.1	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1128.miRNA:6172	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1128.miRNA:6173	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1128.miRNA:6174	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1128.miRNA:6175	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1128.miRNA:6176	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1128
	acccucaagggcccgcgcuucaguguugccaggaaaguaagcaaauggcaccaaaaacacagguguguguugggcagugucuucagccaggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccuga
	.(((....)))...((((....))))...((((((.(((((((((...((((((..((..((((((((((...((..((((....(((.((...)).))))))).)))))))))))).....(((....))).((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).)))).))..))))))...)))))))))...)))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.183.2	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1129.miRNA:6177	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1129.miRNA:6178	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1129.miRNA:6179	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1129.miRNA:6180	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1129.miRNA:6181	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1129
	acccucaagggcccgcgcuucaguguugccaggaaaguaagcaaauggcaccaaaaacacagguguguguugggcagugucuucagccaggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccuga
	.(((....)))...((((....))))...((((((.(((((((((..((.((((..((((....)))).)))))).(((((((..(((.((...)).)))...))).))))..(((((((((....(((((..((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).)))))))))))))))))))))))))))...)))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.196.0	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1130.miRNA:6182	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1130.miRNA:6183	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1130.miRNA:6184	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1130.miRNA:6185	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1130.miRNA:6186	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1130
	cgcgcuucaguguugccaggaaaguaagcaaauggcaccaaaaacacagguguguguugggcagugucuucagccaggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccuga
	.((((....))))...((((((.(((((((((...((((((..((..((((((((((.......((((....(((.((...)).)))))))...)))))))))).....(((....))).((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).)))).))..))))))...)))))))))...)))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.196.1	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1131.miRNA:6187	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1131.miRNA:6188	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1131.miRNA:6189	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1131.miRNA:6190	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1131.miRNA:6191	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1131
	cgcgcuucaguguugccaggaaaguaagcaaauggcaccaaaaacacagguguguguugggcagugucuucagccaggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccuga
	.((((....))))...((((((.(((((((((...((((((..((..((((((((((...((..((((....(((.((...)).))))))).)))))))))))).....(((....))).((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).)))).))..))))))...)))))))))...)))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.196.2	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1132.miRNA:6192	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1132.miRNA:6193	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1132.miRNA:6194	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1132.miRNA:6195	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1132.miRNA:6196	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1132
	cgcgcuucaguguugccaggaaaguaagcaaauggcaccaaaaacacagguguguguugggcagugucuucagccaggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccuga
	.((((....))))...((((((.(((((((((..((.((((..((((....)))).)))))).(((((((..(((.((...)).)))...))).))))..(((((((((....(((((..((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).)))))))))))))))))))))))))))...)))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.202.0	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1133.miRNA:6197	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1133.miRNA:6198	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1133.miRNA:6199	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1133.miRNA:6200	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1133.miRNA:6201	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1133
	ucaguguugccaggaaaguaagcaaauggcaccaaaaacacagguguguguugggcagugucuucagccaggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccugacugu
	.((((.....((((((.(((((((((...((((((..((..((((((((((.......((((....(((.((...)).)))))))...)))))))))).....(((....))).((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).)))).))..))))))...)))))))))...)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.202.1	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1134.miRNA:6202	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1134.miRNA:6203	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1134.miRNA:6204	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1134.miRNA:6205	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1134.miRNA:6206	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1134
	ucaguguugccaggaaaguaagcaaauggcaccaaaaacacagguguguguugggcagugucuucagccaggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccugacugu
	.((((.....((((((.(((((((((...((((((..((..((((((((((...((..((((....(((.((...)).))))))).)))))))))))).....(((....))).((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).)))).))..))))))...)))))))))...)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.202.2	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1135.miRNA:6207	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1135.miRNA:6208	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1135.miRNA:6209	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1135.miRNA:6210	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1135.miRNA:6211	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1135
	ucaguguugccaggaaaguaagcaaauggcaccaaaaacacagguguguguugggcagugucuucagccaggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccugacugu
	.((((.....((((((.(((((((((..((.((((..((((....)))).)))))).(((((((..(((.((...)).)))...))).))))..(((((((((....(((((..((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).)))))))))))))))))))))))))))...)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.211.0	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1136.miRNA:6212	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1136.miRNA:6213	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1136.miRNA:6214	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1136.miRNA:6215	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1136.miRNA:6216	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1136
	ccaggaaaguaagcaaauggcaccaaaaacacagguguguguugggcagugucuucagccaggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccuga
	.((((((.(((((((((...((((((..((..((((((((((...((..((((....(((.((...)).))))))).)))))))))))).....(((....))).((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).)))).))..))))))...)))))))))...)))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.211.1	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1137.miRNA:6217	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1137.miRNA:6218	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1137.miRNA:6219	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1137.miRNA:6220	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1137.miRNA:6221	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1137
	ccaggaaaguaagcaaauggcaccaaaaacacagguguguguugggcagugucuucagccaggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccuga
	.((((((.(((((((((...((((((..((..((((((((((.......((((....(((.((...)).)))))))...)))))))))).....(((....))).((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).)))).))..))))))...)))))))))...)))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.211.2	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1138.miRNA:6222	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1138.miRNA:6223	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1138.miRNA:6224	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1138.miRNA:6225	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1138.miRNA:6226	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1138
	ccaggaaaguaagcaaauggcaccaaaaacacagguguguguugggcagugucuucagccaggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccuga
	.((((((.(((((((((..((.((((..((((....)))).)))))).(((((((..(((.((...)).)))...))).))))..(((((((((....(((((..((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).)))))))))))))))))))))))))))...)))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.218.0	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1139.miRNA:6227	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1139.miRNA:6228	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1139.miRNA:6229	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1139.miRNA:6230	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1139.miRNA:6231	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1139
	aguaagcaaauggcaccaaaaacacagguguguguugggcagugucuucagccaggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccugacugucag
	.(((((((((...((((((..((..((((((((((...((..((((....(((.((...)).))))))).)))))))))))).....(((....))).((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).)))).))..))))))...)))))))))......(((.....)))

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.218.1	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1140.miRNA:6232	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1140.miRNA:6233	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1140.miRNA:6234	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1140.miRNA:6235	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1140.miRNA:6236	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1140
	aguaagcaaauggcaccaaaaacacagguguguguugggcagugucuucagccaggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccugacugucag
	.(((((((((...((((((..((..((((((((((.......((((....(((.((...)).)))))))...)))))))))).....(((....))).((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).)))).))..))))))...)))))))))......(((.....)))

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.218.2	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1141.miRNA:6237	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1141.miRNA:6238	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1141.miRNA:6239	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1141.miRNA:6240	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1141.miRNA:6241	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1141
	aguaagcaaauggcaccaaaaacacagguguguguugggcagugucuucagccaggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccugacugucag
	.(((((((((..((.((((..((((....)))).)))))).(((((((..(((.((...)).)))...))).))))..(((((((((....(((((..((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).)))))))))))))))))))))))))))......(((.....)))

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.222.0	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1142.miRNA:6242	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1142.miRNA:6243	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1142.miRNA:6244	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1142.miRNA:6245	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1142.miRNA:6246	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1142
	agcaaauggcaccaaaaacacagguguguguugggcagugucuucagccaggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccuga
	.((.....))..........((((.(((((.(((((((((((((..(((.((...)).)))...))).))))..(((((((((....(((((..((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).))))))))))))))))))..))))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.227.0	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1143.miRNA:6247	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1143.miRNA:6248	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1143.miRNA:6249	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1143.miRNA:6250	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1143.miRNA:6251	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1143
	auggcaccaaaaacacagguguguguugggcagugucuucagccaggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccugacugucag
	.(((((.........((((.(((((.(((((((((((((..(((.((...)).)))...))).))))..(((((((((....(((((..((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).))))))))))))))))))..))))))))))).))))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.241.0	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1144.miRNA:6252	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1144.miRNA:6253	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1144.miRNA:6254	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1144.miRNA:6255	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1144.miRNA:6256	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1144
	acagguguguguugggcagugucuucagccaggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccuga
	.((((.(((((.(((((((((((((..(((.((...)).)))...))).))))..(((((((((....(((((..((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).))))))))))))))))))..))))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.246.0	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1145.miRNA:6257	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1145.miRNA:6258	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1145.miRNA:6259	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1145.miRNA:6260	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1145.miRNA:6261	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1145
	uguguguugggcagugucuucagccaggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccugacugucag
	.(((((.(((((((((((((..(((.((...)).)))...))).))))..(((((((((....(((((..((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).))))))))))))))))))..)))))))))))..(((.....)))

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.251.0	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1146.miRNA:6262	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1146.miRNA:6263	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1146.miRNA:6264	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1146.miRNA:6265	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1146.miRNA:6266	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1146
	guugggcagugucuucagccaggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccugacu
	((..((.(((((.....(((.((...)).)))..((((((.....(((((((((....(((((..((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).))))))))))))))))))..)))))).)))))))..)).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.255.0	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6267	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6268	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6269	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6270	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1147.miRNA:6271	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1147
	ggcagugucuucagccaggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccugacuguca
	((((((.......(((.((...)).)))..((((((.....(((((((((....(((((..((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).))))))))))))))))))..))))))..........)))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.265.0	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1148.miRNA:6272	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1148.miRNA:6273	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1148.miRNA:6274	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1148.miRNA:6275	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1148.miRNA:6276	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1148
	ucagccaggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccugacugu
	.(((.((((....(((((((...........(((((((((....(((((..((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).)))))))))))))))))).)))))))......)))).))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.265.1	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6277	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6278	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6279	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6280	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1149.miRNA:6281	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1149
	ucagccaggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccugacugu
	.(((.((((....(((((((...((....)).((((((((....(((((..((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).)))))))))))))))))..)))))))......)))).))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.271.0	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1150.miRNA:6282	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1150.miRNA:6283	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1150.miRNA:6284	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1150.miRNA:6285	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1150.miRNA:6286	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1150
	aggcuaccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccugacuguca
	.(((...((((...((((((.....(((((((((....(((((..((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).))))))))))))))))))..))))))......))))...))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.277.0	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1151.miRNA:6287	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1151.miRNA:6288	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1151.miRNA:6289	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1151.miRNA:6290	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1151.miRNA:6291	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1151
	ccaggcgacaaguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccuga
	.((((...((((((.....(((((((((....(((((..((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).))))))))))))))))))..))))))......)))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.287.0	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	7.023444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    gucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1152.miRNA:6292	uucagccugccuacugggcaa
                                      *********************	27:::47	24--44	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1152.miRNA:6293	ucagccugccuacugggcaac
                                       *********************	28:::48	25--45	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1152.miRNA:6294	cagccugccuacugggcaaca
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1152.miRNA:6295	agccugccuacugggcaacac
                                               *********************	36:::56	33--51	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1152.miRNA:6296	cuacugggcaacacgu--gca
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1152
	aguacacacaccuaccaaaggcuugccuagugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccugacugucag
	.(((..((.(((((((((....(((((..((((((((((((........))))))))).))).((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).))))))))))))))))))..))..)))......(((.....)))

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.315.0	is_MIRNA
	VAL:	2.54	MeanVal:	12.1434483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            +++++++++----+++++++--+++||++++
            +++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    agucgggugacgaauccguucgguagucgug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1153.miRNA:6297	cagccugccuacugggcaaca
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1153.miRNA:6298	agccugccuacugggcaacac
                     *********************	10:::30	10--28	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1153.miRNA:6299	cuacugggcaacacgu--gca
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1153.miRNA:6300	ccugccuacugggcaacacgu
                    *********************	9:::29	9--27	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1153.miRNA:6301	ccuacugggcaacacgu--gc
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1153
	agugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccuga
	.((((((((((((........))))))))).))).(((..((((((.((.(((((((((((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))((..((.((((((......)))))).))..))..)))))))))).))))))..))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.315.1	is_MIRNA
	VAL:	2.54	MeanVal:	12.1434483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            +++++++++----+++++++--+++||++++
            +++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    agucgggugacgaauccguucgguagucgug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1154.miRNA:6302	cagccugccuacugggcaaca
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1154.miRNA:6303	agccugccuacugggcaacac
                     *********************	10:::30	10--28	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1154.miRNA:6304	cuacugggcaacacgu--gca
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1154.miRNA:6305	ccugccuacugggcaacacgu
                    *********************	9:::29	9--27	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1154.miRNA:6306	ccuacugggcaacacgu--gc
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1154
	agugagcgggcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccuga
	.((((((((((((........))))))))).))).(((..((((((.((.(((((((((((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))....((.((((((......)))))).))......)))))))))).))))))..))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.349.0	is_MIRNA
	VAL:	2.54	MeanVal:	12.1434483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            +++++++++----+++++++--+++||++++
            +++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    agucgggugacgaauccguucgguagucgug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1155.miRNA:6307	cagccugccuacugggcaaca
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1155.miRNA:6308	agccugccuacugggcaacac
                     *********************	10:::30	10--28	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1155.miRNA:6309	cuacugggcaacacgu--gca
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1155.miRNA:6310	ccugccuacugggcaacacgu
                    *********************	9:::29	9--27	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1155.miRNA:6311	ccuacugggcaacacgu--gc
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1155
	acagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccuga
	.(((..((((((.((.(((((((((((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))((..((.((((((......)))))).))..))..)))))))))).))))))..))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.349.1	is_MIRNA
	VAL:	2.54	MeanVal:	12.1434483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            +++++++++----+++++++--+++||++++
            +++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    agucgggugacgaauccguucgguagucgug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1156.miRNA:6312	cagccugccuacugggcaaca
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1156.miRNA:6313	agccugccuacugggcaacac
                     *********************	10:::30	10--28	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1156.miRNA:6314	cuacugggcaacacgu--gca
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1156.miRNA:6315	ccugccuacugggcaacacgu
                    *********************	9:::29	9--27	>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1156.miRNA:6316	ccuacugggcaacacgu--gc
>>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.Lu0910.pre-miRNA:1156
	acagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccuga
	.(((..((((((.((.(((((((((((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))....((.((((((......)))))).))......)))))))))).))))))..))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.485.0	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	7.30128	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucca---ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++|||++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++---++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ggguccaccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                              *********************	19:::39	16--35	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1157.miRNA:6317	gaagcc-uccuggcaugccag
                             *********************	18:::38	15--34	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1157.miRNA:6318	ggaagcc-uccuggcaugcca
                               *********************	20:::40	17--36	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1157.miRNA:6319	aagcc-uccuggcaugccagg
                                *********************	21:::41	18--37	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1157.miRNA:6320	agcc-uccuggcaugccaggg
>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1157
	aggcaugccacuuccacccauaccugcaggcaugccgcuuccacccauaccagcaggcaugccuccugggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacuggaagaugauugcucuugcuucu
	.((((((((...................)))))))).((((((.....(((((.(((.(((((((((((...(((....)))...)))))......((((((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).))))))))...))))........)))))).))).))))).......))))))..((..((....)).)).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.510.0	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	7.30128	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucca---ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++|||++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++---++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ggguccaccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                              *********************	19:::39	16--35	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1158.miRNA:6321	gaagcc-uccuggcaugccag
                             *********************	18:::38	15--34	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1158.miRNA:6322	ggaagcc-uccuggcaugcca
                               *********************	20:::40	17--36	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1158.miRNA:6323	aagcc-uccuggcaugccagg
                                *********************	21:::41	18--37	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1158.miRNA:6324	agcc-uccuggcaugccaggg
>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1158
	gcaggcaugccgcuuccacccauaccagcaggcaugccuccugggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacuggaagaugauugcucuugcu
	(((((((.....((((((.....(((((.(((.(((((((((((...(((....)))...)))))......((((((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).))))))))...))))........)))))).))).))))).......)))))).....))))..))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.521.0	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	7.30128	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucca---ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++|||++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++---++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ggguccaccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                              *********************	19:::39	16--35	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1159.miRNA:6325	gaagcc-uccuggcaugccag
                             *********************	18:::38	15--34	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1159.miRNA:6326	ggaagcc-uccuggcaugcca
                               *********************	20:::40	17--36	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1159.miRNA:6327	aagcc-uccuggcaugccagg
                                *********************	21:::41	18--37	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1159.miRNA:6328	agcc-uccuggcaugccaggg
>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1159
	gcuuccacccauaccagcaggcaugccuccugggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacuggaagaugauugcucuugcuucu
	.((((((.....(((((.(((.(((((((((((...(((....)))...)))))......((((((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).))))))))...))))........)))))).))).))))).......))))))..((..((....)).)).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.521.1	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1160.miRNA:6329	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1160.miRNA:6330	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1160.miRNA:6331	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1160.miRNA:6332	agcc-uccuggcaugccaggg
>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1160
	gcuuccacccauaccagcaggcaugccuccugggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacuggaagaugauugcucuugcuucu
	.((((((.....(((((.(((.(((((((((((...(((....)))...)))))).........((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).)))))))).....(((....))).))))).))).))))).......))))))..((..((....)).)).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.532.0	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	7.30128	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucca---ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++|||++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++---++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ggguccaccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                              *********************	19:::39	16--35	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1161.miRNA:6333	gaagcc-uccuggcaugccag
                             *********************	18:::38	15--34	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1161.miRNA:6334	ggaagcc-uccuggcaugcca
                               *********************	20:::40	17--36	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1161.miRNA:6335	aagcc-uccuggcaugccagg
                                *********************	21:::41	18--37	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1161.miRNA:6336	agcc-uccuggcaugccaggg
>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1161
	uaccagcaggcaugccuccugggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacuggaagaugauugcucuugcuucu
	.(((((.(((.(((((((((((...(((....)))...)))))......((((((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).))))))))...))))........)))))).))).)))))........(((((..((....))...)))))

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.532.1	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1162.miRNA:6337	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1162.miRNA:6338	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1162.miRNA:6339	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1162.miRNA:6340	agcc-uccuggcaugccaggg
>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1162
	uaccagcaggcaugccuccugggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacuggaagaugauugcucuugcuucu
	.(((((.(((.(((((((((((...(((....)))...)))))).........((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).)))))))).....(((....))).))))).))).)))))........(((((..((....))...)))))

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.542.0	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1163.miRNA:6341	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1163.miRNA:6342	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1163.miRNA:6343	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1163.miRNA:6344	agcc-uccuggcaugccaggg
>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1163
	caugccuccugggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacuggaagaugauugcucuugcuucu
	.((((((..(((....)))..))))))(((((((.........((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).)))))))).((((((.....))))))......)))))))........(((((..((....))...)))))

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.552.0	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1164.miRNA:6345	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1164.miRNA:6346	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1164.miRNA:6347	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1164.miRNA:6348	agcc-uccuggcaugccaggg
>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1164
	gggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacuggaagaugauugcucuugcuucu
	.((((((..((((....(((((((.........((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).)))))))).((((((.....))))))......)))))))......)))).(((.......))).))))))

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.556.0	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1165.miRNA:6349	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1165.miRNA:6350	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1165.miRNA:6351	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1165.miRNA:6352	agcc-uccuggcaugccaggg
>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1165
	agccaccaggcauaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacuggaagaugauugcucuugcuucu
	.(((....)))..(((((((.........((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).)))))))).((((((.....))))))......)))))))........(((((..((....))...)))))

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.560.0	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1166.miRNA:6353	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1166.miRNA:6354	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1166.miRNA:6355	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1166.miRNA:6356	agcc-uccuggcaugccaggg
>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1166
	accaggcauaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacuggaagaugauugcucuugcuucu
	.((((....(((((((.........((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).)))))))).((((((.....))))))......)))))))......)))).....((..((....)).)).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.568.0	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1167.miRNA:6357	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1167.miRNA:6358	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1167.miRNA:6359	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1167.miRNA:6360	agcc-uccuggcaugccaggg
>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1167
	uaccaggaaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacuggaagaugauugcucuugcuucu
	.(((((((.........((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).)))))))).((((((.....))))))......)))))))........(((((..((....))...)))))

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.575.0	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1168.miRNA:6361	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1168.miRNA:6362	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1168.miRNA:6363	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1168.miRNA:6364	agcc-uccuggcaugccaggg
>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1168
	aaagccuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacuggaagaugauugcucuugcuuc
	.((((.....((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).))))))))....(((.(((.(((((....(((....)))......))))).))).....)))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.580.0	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	7.30128	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucca---ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++|||++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++---++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ggguccaccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                              *********************	19:::39	16--35	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1169.miRNA:6365	gaagcc-uccuggcaugccag
                             *********************	18:::38	15--34	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1169.miRNA:6366	ggaagcc-uccuggcaugcca
                               *********************	20:::40	17--36	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1169.miRNA:6367	aagcc-uccuggcaugccagg
                                *********************	21:::41	18--37	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1169.miRNA:6368	agcc-uccuggcaugccaggg
>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1169
	cuccaggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacuggaagaugauugcucuugcu
	.((((((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).))))))))...)))).(((.(((((....(((....)))......))))).)))....((....)).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.584.0	is_MIRNA
	VAL:	5.39	MeanVal:	29.48392	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccagggaagcc-uccuggcaugccaggg
            ++++++++--+++-++-|++++++++++++++++
            ++++++++-|+++-++--++++++++++++++++
    REV:    ccguacggg-ccuccgaagggaccguacgguccu
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:6369	gaagcc-uccuggcaugccag
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:6370	ggaagcc-uccuggcaugcca
                        *********************	13:::33	13--32	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:6371	aagcc-uccuggcaugccagg
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1170.miRNA:6372	agcc-uccuggcaugccaggg
>>LUSGE1NG-RP-101-E04-28FEB2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1170
	aggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccuggcaugccagggaagccuccgggcaugccaccugggaauccuccaggcauaccuccuggucucgaacuggaagaugauugcucu
	.((((((((..(((.((.((((((((((((((((.....))))))))))))))))..)).))).))))))))....(((.(((.(((((....(((....)))......))))).))).....))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-157-E11-03APR2007-087--.387.0	is_MIRNA
	VAL:	1.22	MeanVal:	8.94373333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaccgggaccagacacagc-ccucugcuccuc-ugcucucucuucuuguucuu
            +++--++++++++++--+++-|++++++++++++|+++-++++--++++--++++
            +++--++++++++++--+++--++++++++++++-+++|++++--++++--++++
    REV:    aggacguucuggucuaaguccaggagacgaggggaaug-gagguuagagguggag
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSGE1NG-RP-157-E11-03APR2007-087--.Lu0910.pre-miRNA:1171.miRNA:6373	accagacacagc-ccucugcu
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSGE1NG-RP-157-E11-03APR2007-087--.Lu0910.pre-miRNA:1171.miRNA:6374	gaccagacacagc-ccucugc
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSGE1NG-RP-157-E11-03APR2007-087--.Lu0910.pre-miRNA:1171.miRNA:6375	cagacacagc-ccucugcucc
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSGE1NG-RP-157-E11-03APR2007-087--.Lu0910.pre-miRNA:1171.miRNA:6376	ccagacacagc-ccucugcuc
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSGE1NG-RP-157-E11-03APR2007-087--.Lu0910.pre-miRNA:1171.miRNA:6377	ggaccagacacagc-ccucug
                        *********************	13:::33	13--32	>>LUSGE1NG-RP-157-E11-03APR2007-087--.Lu0910.pre-miRNA:1171.miRNA:6378	agacacagc-ccucugcuccu
>>LUSGE1NG-RP-157-E11-03APR2007-087--.Lu0910.pre-miRNA:1171
	auggcagcagcagcagcuggugaccagaaaucggcaccauuguugcuguuagcuacguggauugugcacuccaccgggaccagacacagcccucugcuccucugcucucucuucuuguucuuguuauccaacacgccaugauuaccuuccuggggugaagcagcagauguugaaggagguggagauuggagguaaggggagcagaggaccugaaucuggucuugcaggaaccuuauguaucccaucgcuucaugcaguacugaugcuguauccgucuugccaaaaggugaaaccaacugcugcaauguggcaauccu
	.(((((((((((((((.(((((.((.......)))))))))))))))))).))))...(((((((.((((((..((((((((((..(((.(((((((((((((((.((((..((((..((((.........(((.(((.((......)).))).)))...((((....))))...))))..))))..))))))).))))))))))))..)))..))))))))))..))).................((...((((((((....))))))))..((.(((((....))))).))........))...)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-157-E11-03APR2007-087--.387.1	is_MIRNA
	VAL:	1.76	MeanVal:	12.9330666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaccgggaccagacacagc-ccucugcuccucugcucucucuucuuguucuu
            +++--++++++++++--+++-|+++++++++++++--+++++--++++--++++
            +++--++++++++++--+++--+++++++++++++--+++++--++++--++++
    REV:    aggacguucuggucuaaguccaggagacgaggggaauggagguuagagguggag
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSGE1NG-RP-157-E11-03APR2007-087--.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:6379	accagacacagc-ccucugcu
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSGE1NG-RP-157-E11-03APR2007-087--.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:6380	gaccagacacagc-ccucugc
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSGE1NG-RP-157-E11-03APR2007-087--.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:6381	ccagacacagc-ccucugcuc
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSGE1NG-RP-157-E11-03APR2007-087--.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:6382	cagacacagc-ccucugcucc
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSGE1NG-RP-157-E11-03APR2007-087--.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:6383	ggaccagacacagc-ccucug
                        *********************	13:::33	13--32	>>LUSGE1NG-RP-157-E11-03APR2007-087--.Lu0910.pre-miRNA:1172.miRNA:6384	agacacagc-ccucugcuccu
>>LUSGE1NG-RP-157-E11-03APR2007-087--.Lu0910.pre-miRNA:1172
	auggcagcagcagcagcuggugaccagaaaucggcaccauuguugcuguuagcuacguggauugugcacuccaccgggaccagacacagcccucugcuccucugcucucucuucuuguucuuguuauccaacacgccaugauuaccuuccuggggugaagcagcagauguugaaggagguggagauuggagguaaggggagcagaggaccugaaucuggucuugcaggaaccuuauguaucccaucgcuucaugcaguacugaugcuguauccgucuugccaaaaggugaaaccaacugcugcaauguggcaauccu
	.(((((((((((((((.(((((.((.......)))))))))))))))))).))))...(((((((.((((((..((((((((((..(((.(((((((((((((..(((((..((((..((((.........(((.(((.((......)).))).)))...((((....))))...))))..))))..)))))..)))))))))))))..)))..))))))))))..))).................((...((((((((....))))))))..((.(((((....))))).))........))...)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.254.0	is_MIRNA
	VAL:	47.82	MeanVal:	626.142663	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuagaaaacucaaccaaguaac-----uaauuacuuaaguacuu--ucag
            +++++++++--+++-++++++-|||||+++++++-+++++++--||++++
            +++++++++-|+++-++++++------+++++++-+++++++----++++
    REV:    aauuuuuugu-uuguuuuauuaguuuaauugauguauucauguauugguu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1173.miRNA:6385	uagaaaacucaaccaaguaac
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1173.miRNA:6386	agaaaacucaaccaaguaac-
                                        *********************	29:::49	24--42	>>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1173.miRNA:6387	aauuacuuaaguacuu--uca
                *********************	5:::25	5--22	>>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1173.miRNA:6388	aaaacucaaccaaguaac---
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1173.miRNA:6389	gaaaacucaaccaaguaac--
                                       *********************	28:::48	23--41	>>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1173.miRNA:6390	uaauuacuuaaguacuu--uc
>>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1173
	ccuuguguucuuuuaaaaacggagaacuuuagaaaacucaaccaaguaacuaauuacuuaaguacuuucaguuuuguuuauuuugguuauguacuuauguaguuaauuugauuauuuuguuuguuuuuuaauuuagcaaguaguaucuuaauucgaugaaugauaauaaugauucuccaaaugaaugcacuguuggaaauucuugaaaaagggaugaacuacccauuccagauaca
	.((((((((((((.......))))))).(((((((((..(((.((((((.(((((((.(((((((..((((...........))))....))))))).)))))))......)))))).))).)))))))))....)))))..(((((....(((((.((((..(((((.((((((.......)))).)).)))))...)))))))))...((((((.......)))))).))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.260.0	is_MIRNA
	VAL:	47.82	MeanVal:	626.142663	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuagaaaacucaaccaaguaac-----uaauuacuuaaguacuu--ucag
            +++++++++--+++-++++++-|||||+++++++-+++++++--||++++
            +++++++++-|+++-++++++------+++++++-+++++++----++++
    REV:    aauuuuuugu-uuguuuuauuaguuuaauugauguauucauguauugguu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:6391	uagaaaacucaaccaaguaac
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:6392	agaaaacucaaccaaguaac-
                                        *********************	29:::49	24--42	>>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:6393	aauuacuuaaguacuu--uca
                *********************	5:::25	5--22	>>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:6394	aaaacucaaccaaguaac---
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:6395	gaaaacucaaccaaguaac--
                                       *********************	28:::48	23--41	>>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1174.miRNA:6396	uaauuacuuaaguacuu--uc
>>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1174
	guucuuuuaaaaacggagaacuuuagaaaacucaaccaaguaacuaauuacuuaaguacuuucaguuuuguuuauuuugguuauguacuuauguaguuaauuugauuauuuuguuuguuuuuuaauuuagcaaguaguaucuuaauucgaugaaugauaauaaugauucuccaaaugaaugcacuguuggaaauucuugaaaaagggaugaacuacccauuccagauaca
	(((((((.......))))))).(((((((((..(((.((((((.(((((((.(((((((..((((...........))))....))))))).)))))))......)))))).))).)))))))))...........(((((....(((((.((((..(((((.((((((.......)))).)).)))))...)))))))))...((((((.......)))))).))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.281.0	is_MIRNA
	VAL:	47.82	MeanVal:	626.142663	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuagaaaacucaaccaaguaac-----uaauuacuuaaguacuu--ucag
            +++++++++--+++-++++++-|||||+++++++-+++++++--||++++
            +++++++++-|+++-++++++------+++++++-+++++++----++++
    REV:    aauuuuuugu-uuguuuuauuaguuuaauugauguauucauguauugguu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1175.miRNA:6397	uagaaaacucaaccaaguaac
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1175.miRNA:6398	agaaaacucaaccaaguaac-
                                        *********************	29:::49	24--42	>>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1175.miRNA:6399	aauuacuuaaguacuu--uca
                *********************	5:::25	5--22	>>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1175.miRNA:6400	aaaacucaaccaaguaac---
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1175.miRNA:6401	gaaaacucaaccaaguaac--
                                       *********************	28:::48	23--41	>>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1175.miRNA:6402	uaauuacuuaaguacuu--uc
>>LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1175
	uuuagaaaacucaaccaaguaacuaauuacuuaaguacuuucaguuuuguuuauuuugguuauguacuuauguaguuaauuugauuauuuuguuuguuuuuuaauuuagcaaguaguaucuuaauucgaugaaugauaauaaugauucuccaaaugaaugcacuguuggaaauucuugaaaaagggaugaacuacccauuccagauaca
	.(((((((((..(((.((((((.(((((((.(((((((..((((...........))))....))))))).)))))))......)))))).))).)))))))))...........(((((....(((((.((((..(((((.((((((.......)))).)).)))))...)))))))))...((((((.......)))))).))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-245-C10-22NOV2007-076--.377.0	is_MIRNA
	VAL:	16.05	MeanVal:	43.8455308888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaguuuguagguuugucauguaaugaaauu
            ++++--+++-+++++++++---++-+++++
            ++++--+++|+++++++++-||++-+++++
    REV:    uucguucau-cagauaguaa--uaguuuga
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSGE1NG-RP-245-C10-22NOV2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:6403	uagguuugucauguaaugaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSGE1NG-RP-245-C10-22NOV2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:6404	guagguuugucauguaaugaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSGE1NG-RP-245-C10-22NOV2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:6405	uuuguagguuugucauguaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSGE1NG-RP-245-C10-22NOV2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:6406	uguagguuugucauguaauga
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSGE1NG-RP-245-C10-22NOV2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1176.miRNA:6407	uuguagguuugucauguaaug
>>LUSGE1NG-RP-245-C10-22NOV2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1176
	ucaacaaggucucaaguauuuuuuucucggcaaauaagucgugaauucaaaaguuuguagguuugucauguaaugaaauuucuuaguuugauaaugauagacuacuugcuugccuuuuugu
	.(((.(((((.............(((.((((......)))).))).....((((..(((.(((((((((...((.(((((....))))).)).))))))))))))..))))))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-245-C10-22NOV2007-076--.388.1	is_MIRNA
	VAL:	16.05	MeanVal:	43.8455308888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaguuuguagguuugucauguaaugaaauu
            ++++--+++-+++++++++---++-+++++
            ++++--+++|+++++++++-||++-+++++
    REV:    uucguucau-cagauaguaa--uaguuuga
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSGE1NG-RP-245-C10-22NOV2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1177.miRNA:6408	uagguuugucauguaaugaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSGE1NG-RP-245-C10-22NOV2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1177.miRNA:6409	guagguuugucauguaaugaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSGE1NG-RP-245-C10-22NOV2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1177.miRNA:6410	uuuguagguuugucauguaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSGE1NG-RP-245-C10-22NOV2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1177.miRNA:6411	uguagguuugucauguaauga
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSGE1NG-RP-245-C10-22NOV2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1177.miRNA:6412	uuguagguuugucauguaaug
>>LUSGE1NG-RP-245-C10-22NOV2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1177
	ucaaguauuuuuuucucggcaaauaagucgugaauucaaaaguuuguagguuugucauguaaugaaauuucuuaguuugauaaugauagacuacuugcuugc
	............(((.((((......)))).))).....((((..(((.(((((((((...((.(((((....))))).)).))))))))))))..))))..

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-245-C10-22NOV2007-076--.399.0	is_MIRNA
	VAL:	16.05	MeanVal:	43.8455308888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaguuuguagguuugucauguaaugaaauu
            ++++--+++-+++++++++---++-+++++
            ++++--+++|+++++++++-||++-+++++
    REV:    uucguucau-cagauaguaa--uaguuuga
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSGE1NG-RP-245-C10-22NOV2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1178.miRNA:6413	uagguuugucauguaaugaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSGE1NG-RP-245-C10-22NOV2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1178.miRNA:6414	guagguuugucauguaaugaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSGE1NG-RP-245-C10-22NOV2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1178.miRNA:6415	uuuguagguuugucauguaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSGE1NG-RP-245-C10-22NOV2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1178.miRNA:6416	uguagguuugucauguaauga
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSGE1NG-RP-245-C10-22NOV2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1178.miRNA:6417	uuguagguuugucauguaaug
>>LUSGE1NG-RP-245-C10-22NOV2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1178
	uuucucggcaaauaagucgugaauucaaaaguuuguagguuugucauguaaugaaauuucuuaguuugauaaugauagacuacuugcuug
	.(((.((((......)))).))).....((((..(((.(((((((((...((.(((((....))))).)).))))))))))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-254-B09-23NOV2007-077--.382.0	is_MIRNA
	VAL:	58.27	MeanVal:	703.879856	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagcuuaacuagauuggauugauuaagaacucgag
            +++++-----++++++++-+++----+++-+++++
            +++++----|++++++++|+++--||+++-+++++
    REV:    aucgaucau-ucuaacuu-acuug--cuuaagcuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSGE1NG-RP-254-B09-23NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1179.miRNA:6418	agcuuaacuagauuggauuga
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSGE1NG-RP-254-B09-23NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1179.miRNA:6419	gcuuaacuagauuggauugau
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSGE1NG-RP-254-B09-23NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1179.miRNA:6420	agauuggauugauuaagaacu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSGE1NG-RP-254-B09-23NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1179.miRNA:6421	cuuaacuagauuggauugauu
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSGE1NG-RP-254-B09-23NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1179.miRNA:6422	auuggauugauuaagaacucg
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSGE1NG-RP-254-B09-23NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1179.miRNA:6423	gauuggauugauuaagaacuc
>>LUSGE1NG-RP-254-B09-23NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1179
	uuagcuuaacuagauuggauugauuaagaacucgaguuaaugcuaaugauauuuuccaaugcuggacauuagacagaucguuagcaugguuccgaaucgaaucucuucacgaagaucuguuuaccauauaaugaaagagaaacucagucucauuucauuacuauuucguucuuucgaauucguucauucaaucuuacuagcuac
	.(((((.....((((((((.(((....(((.(((((...(((((((((((....((.((((.....)))).))...)))))))))))......(((.((((..((((....)))).............((((((((((((.......)))).))))))))....))))))).))))).)))..)))))))))))....))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-254-B09-23NOV2007-077--.393.0	is_MIRNA
	VAL:	4.72	MeanVal:	41.928445	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuggauu-gauuaagaacucgaguuaaugcuaaugauauuuuccaaug
            ++--+++++|++++--+++++-------+++++++++++----++-++++
            ++--+++++-++++--+++++|||||||+++++++++++---|++-++++
    REV:    cuucucuaagcuaagccuugg-------uacgauugcuagac-agauuac
                                        *********************	29:::49	28--48	>>LUSGE1NG-RP-254-B09-23NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1180.miRNA:6424	augcuaaugauauuuuccaau
                                         *********************	30:::50	29--49	>>LUSGE1NG-RP-254-B09-23NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1180.miRNA:6425	ugcuaaugauauuuuccaaug
                                       *********************	28:::48	27--47	>>LUSGE1NG-RP-254-B09-23NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1180.miRNA:6426	aaugcuaaugauauuuuccaa
                                      *********************	27:::47	26--46	>>LUSGE1NG-RP-254-B09-23NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1180.miRNA:6427	uaaugcuaaugauauuuucca
>>LUSGE1NG-RP-254-B09-23NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1180
	agauuggauugauuaagaacucgaguuaaugcuaaugauauuuuccaaugcuggacauuagacagaucguuagcaugguuccgaaucgaaucucuuca
	.((..(((((((((..(((((.......(((((((((((....((.((((.....)))).))...))))))))))))))))..)))).)))))..)).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.366.0	is_MIRNA
	VAL:	2.42	MeanVal:	14.1891945	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguacguuaa-gucgucauccaugauccaucccgauuccc
            +++++++----|++++++++++++-----++++---+++++
            +++++++-----++++++++++++----|++++-||+++++
    REV:    uccauguuugagcgguaguagguagaaa-uagga--aaggg
                            *********************	17:::37	16--36	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1181.miRNA:6428	ucauccaugauccaucccgau
                             *********************	18:::38	17--37	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1181.miRNA:6429	cauccaugauccaucccgauu
                              *********************	19:::39	18--38	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1181.miRNA:6430	auccaugauccaucccgauuc
                         *********************	14:::34	13--33	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1181.miRNA:6431	ucgucauccaugauccauccc
                          *********************	15:::35	14--34	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1181.miRNA:6432	cgucauccaugauccaucccg
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1181.miRNA:6433	uacguuaa-gucgucauccau
>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1181
	aauuuaugcgguucaucuauccuauucacccaaaucuuugaugaggguaagugauuuagugauugguuugguuacuauucguaucgguuaagaguugggauugauugagugagagguugccaaacgcaaacccaccaccgaccgcguaaauauuggguacguuaagucgucauccaugauccaucccgauucccaagagggaaaggauaaagauggaugauggcgaguuuguaccug
	.((((((((((((((..((((((..(((..........)))..))))))..)))....(((.((((((((((.(((.(((...((((((((.........))))))))..))).))).))))))).)))...))).....)))))))))))...(((((((....((((((((((((.....((((...(((((....))))).))))....)))))))))))).....))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.502.0	is_MIRNA
	VAL:	1.65	MeanVal:	11.335428	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccga--ccgcguaaauauuggguacguuaa-gucgucauccaugauccaucccgauuccc
            +++-||+++-+++-----++++++++----|++++++++++++-----++++---+++++
            +++---+++-+++-----++++++++-----++++++++++++----|++++-||+++++
    REV:    ggucaggguacguacuauguccauguuugagcgguaguagguagaaa-uagga--aaggg
                     *********************	10:::30	8--28	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1182.miRNA:6434	cguaaauauuggguacguuaa
                   *********************	8:::28	6--26	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1182.miRNA:6435	cgcguaaauauuggguacguu
                    *********************	9:::29	7--27	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1182.miRNA:6436	gcguaaauauuggguacguua
                  *********************	7:::27	5--25	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1182.miRNA:6437	ccgcguaaauauuggguacgu
                                               *********************	36:::56	33--53	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1182.miRNA:6438	ucauccaugauccaucccgau
                                                 *********************	38:::58	35--55	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1182.miRNA:6439	auccaugauccaucccgauuc
>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1182
	accgaccgcguaaauauuggguacguuaagucgucauccaugauccaucccgauucccaagagggaaaggauaaagauggaugauggcgaguuuguaccuguaucaugcaugggacugg
	.(((.(((.(((.....((((((((....((((((((((((.....((((...(((((....))))).))))....)))))))))))).....)))))))).....))).)))...)))

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.506.0	is_MIRNA
	VAL:	2.59	MeanVal:	17.821866	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcguaaauauuggguacguuaa-gucgucauccaugauccaucccgauuccc
            +++-+++-----++++++++----|++++++++++++-----++++---+++++
            +++-+++-----++++++++-----++++++++++++----|++++-||+++++
    REV:    gguacguacuauguccauguuugagcgguaguagguagaaa-uagga--aaggg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1183.miRNA:6440	cguaaauauuggguacguuaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1183.miRNA:6441	cgcguaaauauuggguacguu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1183.miRNA:6442	gcguaaauauuggguacguua
                                         *********************	30:::50	29--49	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1183.miRNA:6443	ucauccaugauccaucccgau
                                           *********************	32:::52	31--51	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1183.miRNA:6444	auccaugauccaucccgauuc
                                          *********************	31:::51	30--50	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1183.miRNA:6445	cauccaugauccaucccgauu
>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1183
	accgcguaaauauuggguacguuaagucgucauccaugauccaucccgauucccaagagggaaaggauaaagauggaugauggcgaguuuguaccuguaucaugcauggg
	.(((.(((.....((((((((....((((((((((((.....((((...(((((....))))).))))....)))))))))))).....)))))))).....))).))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.519.0	is_MIRNA
	VAL:	2.42	MeanVal:	14.1891945	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguacguuaa-gucgucauccaugauccaucccgauuccc
            +++++++----|++++++++++++-----++++---+++++
            +++++++-----++++++++++++----|++++-||+++++
    REV:    uccauguuugagcgguaguagguagaaa-uagga--aaggg
                            *********************	17:::37	16--36	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1184.miRNA:6446	ucauccaugauccaucccgau
                             *********************	18:::38	17--37	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1184.miRNA:6447	cauccaugauccaucccgauu
                              *********************	19:::39	18--38	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1184.miRNA:6448	auccaugauccaucccgauuc
                         *********************	14:::34	13--33	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1184.miRNA:6449	ucgucauccaugauccauccc
                          *********************	15:::35	14--34	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1184.miRNA:6450	cgucauccaugauccaucccg
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1184.miRNA:6451	uacguuaa-gucgucauccau
>>LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1184
	uggguacguuaagucgucauccaugauccaucccgauucccaagagggaaaggauaaagauggaugauggcgaguuuguaccug
	.(((((((....((((((((((((.....((((...(((((....))))).))))....)))))))))))).....))))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.274.0	is_MIRNA
	VAL:	3.86	MeanVal:	9.72997333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaagccaaagauaaguccaaggaaaguuguuaugaaa
            ++++++---+++++----++++++++++++---+++++
            ++++++--|+++++||||++++++++++++-||+++++
    REV:    ucuucgag-uuuau----guucuuuucgaug--acuuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1185.miRNA:6452	caaagauaaguccaaggaaag
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1185.miRNA:6453	ccaaagauaaguccaaggaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1185.miRNA:6454	ccaaggaaaguuguuaugaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1185.miRNA:6455	gaagccaaagauaaguccaag
>>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1185
	agugaugucaaaggaaggaaacaaaccagauggaagauucaucuuugacaggaacaacguugguaaggauacucccaggaagaagccaaagauaaguccaaggaaaguuguuaugaaaagcuucaucauuucaguagcuuuucuuguauuugagcuucuaauggguagugacauuauaguccaacacuuaugauucacuauccagugggaggaugcugcug
	.((..(((((((((...(((.....((....))....))).)))))))))...))......(((.((.((.((((((...((((((...(((((....((((((((((((...(((((..........))))).)))))))))))))))))..))))))..((((((((((.(((((((........))))))))))))))))).)))))).)).))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.334.0	is_MIRNA
	VAL:	3.86	MeanVal:	9.72997333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaagccaaagauaaguccaaggaaaguuguuaugaaa
            ++++++---+++++----++++++++++++---+++++
            ++++++--|+++++||||++++++++++++-||+++++
    REV:    ucuucgag-uuuau----guucuuuucgaug--acuuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1186.miRNA:6456	caaagauaaguccaaggaaag
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1186.miRNA:6457	ccaaagauaaguccaaggaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1186.miRNA:6458	ccaaggaaaguuguuaugaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1186.miRNA:6459	gaagccaaagauaaguccaag
>>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1186
	ugguaaggauacucccaggaagaagccaaagauaaguccaaggaaaguuguuaugaaaagcuucaucauuucaguagcuuuucuuguauuugagcuucuaauggguagugacauuauaguccaacacuuaugauucacuauccagugggaggaugcugcug
	.(((.((.((.((((((...((((((...(((((....((((((((((((...(((((..........))))).)))))))))))))))))..))))))..((((((((((.(((((((........))))))))))))))))).)))))).)).))))).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.338.0	is_MIRNA
	VAL:	3.86	MeanVal:	9.72997333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaagccaaagauaaguccaaggaaaguuguuaugaaa
            ++++++---+++++----++++++++++++---+++++
            ++++++--|+++++||||++++++++++++-||+++++
    REV:    ucuucgag-uuuau----guucuuuucgaug--acuuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1187.miRNA:6460	caaagauaaguccaaggaaag
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1187.miRNA:6461	ccaaagauaaguccaaggaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1187.miRNA:6462	ccaaggaaaguuguuaugaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1187.miRNA:6463	gaagccaaagauaaguccaag
>>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1187
	aaggauacucccaggaagaagccaaagauaaguccaaggaaaguuguuaugaaaagcuucaucauuucaguagcuuuucuuguauuugagcuucuaauggguagugacauuauaguccaacacuuaugauucacuauccagugggaggaugcugcuguaaagc
	.((.((.((((((...((((((...(((((....((((((((((((...(((((..........))))).)))))))))))))))))..))))))..((((((((((.(((((((........))))))))))))))))).)))))).)).))(((....)))

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.344.0	is_MIRNA
	VAL:	3.86	MeanVal:	9.72997333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaagccaaagauaaguccaaggaaaguuguuaugaaa
            ++++++---+++++----++++++++++++---+++++
            ++++++--|+++++||||++++++++++++-||+++++
    REV:    ucuucgag-uuuau----guucuuuucgaug--acuuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1188.miRNA:6464	caaagauaaguccaaggaaag
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1188.miRNA:6465	ccaaagauaaguccaaggaaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1188.miRNA:6466	ccaaggaaaguuguuaugaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1188.miRNA:6467	gaagccaaagauaaguccaag
>>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1188
	acucccaggaagaagccaaagauaaguccaaggaaaguuguuaugaaaagcuucaucauuucaguagcuuuucuuguauuugagcuucuaauggguagugacauuauaguccaacacuuaugauucacuauccagugggaggaugcugcuguaaagc
	.((((((...((((((...(((((....((((((((((((...(((((..........))))).)))))))))))))))))..))))))..((((((((((.(((((((........))))))))))))))))).))))))......(((....)))

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-348-G06-10JAN2008-036--.316.0	is_MIRNA
	VAL:	1.30	MeanVal:	12.7825663333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagau-gagauacuucuuagaucgggaaauuccgcaguauuugcacaaguaccgccu
            ++++-|+++++-------++-++++++--+++++++-----+++++---++++++++
            ++++--+++++------|++-++++++||+++++++|||||+++++|||++++++++
    REV:    cucuuucucuaccuucu-ucgaguccu--aaggugu-----augug---guggugga
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSGE1NG-RP-348-G06-10JAN2008-036--.Lu0910.pre-miRNA:1189.miRNA:6468	agau-gagauacuucuuagau
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSGE1NG-RP-348-G06-10JAN2008-036--.Lu0910.pre-miRNA:1189.miRNA:6469	gau-gagauacuucuuagauc
                  *********************	7:::27	6--26	>>LUSGE1NG-RP-348-G06-10JAN2008-036--.Lu0910.pre-miRNA:1189.miRNA:6470	gagauacuucuuagaucggga
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSGE1NG-RP-348-G06-10JAN2008-036--.Lu0910.pre-miRNA:1189.miRNA:6471	au-gagauacuucuuagaucg
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSGE1NG-RP-348-G06-10JAN2008-036--.Lu0910.pre-miRNA:1189.miRNA:6472	u-gagauacuucuuagaucgg
                   *********************	8:::28	7--27	>>LUSGE1NG-RP-348-G06-10JAN2008-036--.Lu0910.pre-miRNA:1189.miRNA:6473	agauacuucuuagaucgggaa
>>LUSGE1NG-RP-348-G06-10JAN2008-036--.Lu0910.pre-miRNA:1189
	gaugagaaaggaugugggacgagaugagauacuucuuagaucgggaaauuccgcaguauuugcacaaguaccgccugaugucggagguggugguguauguggaauccugagcuucuuccaucucuuucuccaucgcuucuccuugaaguuccgauuccaucuccuugcucuucc
	((.(((.(((((.((((((.((((.(((((.......((.((((((..(((((((.....(((((...((((((((........)))))))))))))))))))))))))).))......)))))..))))....(((((.....))))).....)))))).))))).))).)).

###########################################################################################################################

>LUSGE1NG-RP-354-D07-11JAN2008-057--.567.0	is_MIRNA
	VAL:	2.21	MeanVal:	16.852381	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggguugaa--ucagguuacaacucaauuuuuuguucagag
            +++++-++-||++++++++--+++++++------+++++++
            +++++-++---++++++++--+++++++--||||+++++++
    REV:    cuccauuugcaaguuuaguagugaguuguu----gagucuc
                       *********************	12:::32	10--30	>>LUSGE1NG-RP-354-D07-11JAN2008-057--.Lu0910.pre-miRNA:1190.miRNA:6474	ucagguuacaacucaauuuuu
                      *********************	11:::31	10--29	>>LUSGE1NG-RP-354-D07-11JAN2008-057--.Lu0910.pre-miRNA:1190.miRNA:6475	-ucagguuacaacucaauuuu
                              *********************	19:::39	17--37	>>LUSGE1NG-RP-354-D07-11JAN2008-057--.Lu0910.pre-miRNA:1190.miRNA:6476	acaacucaauuuuuuguucag
                               *********************	20:::40	18--38	>>LUSGE1NG-RP-354-D07-11JAN2008-057--.Lu0910.pre-miRNA:1190.miRNA:6477	caacucaauuuuuuguucaga
                        *********************	13:::33	11--31	>>LUSGE1NG-RP-354-D07-11JAN2008-057--.Lu0910.pre-miRNA:1190.miRNA:6478	cagguuacaacucaauuuuuu
                     *********************	10:::30	10--28	>>LUSGE1NG-RP-354-D07-11JAN2008-057--.Lu0910.pre-miRNA:1190.miRNA:6479	--ucagguuacaacucaauuu
>>LUSGE1NG-RP-354-D07-11JAN2008-057--.Lu0910.pre-miRNA:1190
	gggguugaaucagguuacaacucaauuuuuuguucagagaauuacuacucugaguuguugagugaugauuugaacguuuaccucgguggcguguuugcgugaca
	(((((.((.((((((((..(((((((......(((((((........)))))))..)))))))..))))))))...)).))))).((.((((....)))).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1AD-Contig382--.419.0	is_MIRNA
	VAL:	15.72	MeanVal:	199.529045333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgcuucuuuugaauuaacgacuuuugaaauagcgugu
            +++------++++++++-+++++---+++++++++-++
            +++-----|++++++++-+++++|||+++++++++|++
    REV:    agcacccu-aacuuaaucguuga---uuuugucgc-ca
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1AD-Contig382--.Lu0910.pre-miRNA:1191.miRNA:6480	gcuucuuuugaauuaacgacu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1AD-Contig382--.Lu0910.pre-miRNA:1191.miRNA:6481	cuucuuuugaauuaacgacuu
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1AD-Contig382--.Lu0910.pre-miRNA:1191.miRNA:6482	uugaauuaacgacuuuugaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1AD-Contig382--.Lu0910.pre-miRNA:1191.miRNA:6483	cgcuucuuuugaauuaacgac
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1AD-Contig382--.Lu0910.pre-miRNA:1191.miRNA:6484	gaauuaacgacuuuugaaaua
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1AD-Contig382--.Lu0910.pre-miRNA:1191.miRNA:6485	aauuaacgacuuuugaaauag
>>LUSHE1AD-Contig382--.Lu0910.pre-miRNA:1191
	aucgcuucuuuugaauuaacgacuuuugaaauagcguguaauucuucaaccgcuguuuuaguugcuaauucaaucccacgac
	.(((......((((((((.(((((...(((((((((.((.........)))))))))))))))).)))))))).....))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1AD-RP-278-D06-30MAY2008-029--.612.0	is_MIRNA
	VAL:	8.99	MeanVal:	119.803057	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaggagaauaggauauu-gaggaa--gugg-uaagau-cg
            +++++++++-++++----|++++++||++++|++++--|++
            +++++++++-++++-----++++++--++++-++++---++
    REV:    ccucuucuuuuccuucccucuccuuuacaccaauucgcugc
                 *********************	6:::26	6--24	>>LUSHE1AD-RP-278-D06-30MAY2008-029--.Lu0910.pre-miRNA:1192.miRNA:6486	agaauaggauauu-gaggaa-
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1AD-RP-278-D06-30MAY2008-029--.Lu0910.pre-miRNA:1192.miRNA:6487	gagaauaggauauu-gaggaa
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1AD-RP-278-D06-30MAY2008-029--.Lu0910.pre-miRNA:1192.miRNA:6488	ggagaauaggauauu-gagga
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1AD-RP-278-D06-30MAY2008-029--.Lu0910.pre-miRNA:1192.miRNA:6489	gaggagaauaggauauu-gag
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1AD-RP-278-D06-30MAY2008-029--.Lu0910.pre-miRNA:1192.miRNA:6490	aggagaauaggauauu-gagg
                  *********************	7:::27	7--24	>>LUSHE1AD-RP-278-D06-30MAY2008-029--.Lu0910.pre-miRNA:1192.miRNA:6491	gaauaggauauu-gaggaa--
>>LUSHE1AD-RP-278-D06-30MAY2008-029--.Lu0910.pre-miRNA:1192
	aggaggagaauaggauauugaggaagugguaagaucgaacauuucgacaucgaaagcagaguauccucuguauuuaaacaccagaaagaauccuuuggaaauggaaugaugauccauaaacucaccccacccgucgcuuaaccacauuuccucucccuuccuuuucuucucca
	.(((((((((.((((....((((((((((((((..((....(((((....)))))((((((....)))))).........(((((........)))))..(((((.......)))))..............))...)))).))))..)))))).....)))).))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.615.0	is_MIRNA
	VAL:	430.31	MeanVal:	4503.9061	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaagagacgugauggagcugggaagaagauggaga
            +++++++-++++--++++----++++++++-+++++
            +++++++-++++--++++----++++++++-+++++
    REV:    cuuuuuuagcaccuccuucuaacuucuucuucuucu
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6492	ugauggagcugggaagaagau
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6493	gauggagcugggaagaagaug
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6494	gugauggagcugggaagaaga
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6495	gagcugggaagaagauggaga
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6496	auggagcugggaagaagaugg
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6497	uggagcugggaagaagaugga
>>LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193
	gaaagagacgugauggagcugggaagaagauggagaaaggauagacucaaagaagagagagacguauagcgauagcuuaugccuaccugcaagucaaggaagcuccuuugcuuauucuucuucuucuucaaucuuccuccacgauuuuuucg
	(((((((.((((..((((....((((((((.(((((.(((.....(((......)))......(((((((....))).))))...)))..((((.((((.....)))).))))..))))).))))))))....))))..)))).))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.615.1	is_MIRNA
	VAL:	430.31	MeanVal:	4503.9061	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaagagacgugauggagcugggaagaagauggaga
            +++++++-++++--++++----++++++++-+++++
            +++++++-++++--++++----++++++++-+++++
    REV:    cuuuuuuagcaccuccuucuaacuucuucuucuucu
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1194.miRNA:6498	ugauggagcugggaagaagau
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1194.miRNA:6499	gauggagcugggaagaagaug
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1194.miRNA:6500	gugauggagcugggaagaaga
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1194.miRNA:6501	gagcugggaagaagauggaga
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1194.miRNA:6502	auggagcugggaagaagaugg
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1194.miRNA:6503	uggagcugggaagaagaugga
>>LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1194
	gaaagagacgugauggagcugggaagaagauggagaaaggauagacucaaagaagagagagacguauagcgauagcuuaugccuaccugcaagucaaggaagcuccuuugcuuauucuucuucuucuucaaucuuccuccacgauuuuuucg
	(((((((.((((..((((....((((((((.(((((.(((.(((.(((......)))......(((((((....))).))))))))))..((((.((((.....)))).))))..))))).))))))))....))))..)))).))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.305.0	is_MIRNA
	VAL:	2.03	MeanVal:	14.6336893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augugguu--ugggucaaugaugaaguugugcagaagcuauuccuc
            ++++++++||++++-----+++++++-+++-++++--++++--+++
            ++++++++--++++----|+++++++-+++|++++-|++++--+++
    REV:    uauaucaaagacccuuag-uuacuucuaua-guuug-gguaguggg
                          *********************	15:::35	13--33	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:6504	ucaaugaugaaguugugcaga
                        *********************	13:::33	11--31	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:6505	ggucaaugaugaaguugugca
                      *********************	11:::31	9--29	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:6506	ugggucaaugaugaaguugug
                     *********************	10:::30	9--28	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:6507	-ugggucaaugaugaaguugu
                                *********************	21:::41	19--39	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:6508	augaaguugugcagaagcuau
                         *********************	14:::34	12--32	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:6509	gucaaugaugaaguugugcag
>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1195
	ccucucugaggagagcaaugugguuugggucaaugaugaaguugugcagaagcuauuccucaggcugcaaaaugucgagugcggggaggucgagcuugaccuccauuggauugacaucccuggcuccaagggucucaaguagugugcuuucagcagggugauggguuugauaucuucauugauucccagaaacuauauagaaaauguguuguacagcaauaucuuuggguggagaaagcucuccgcccu
	.(((((....)))))..((((((((((((.....(((((((.(((.((((..((((..(((..(((((...(((((.(((.(((((((((((....)))))))).))).))))))))(((((....)).)))......)))))..((.....)).)))..)))).))))))).)))))))....))))..))))))))...(((.((((((.....)))))).)))(((((((((....))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.305.1	is_MIRNA
	VAL:	2.03	MeanVal:	14.6336893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augugguu--ugggucaaugaugaaguugugcagaagcuauuccuc
            ++++++++||++++-----+++++++-+++-++++--++++--+++
            ++++++++--++++----|+++++++-+++|++++-|++++--+++
    REV:    uauaucaaagacccuuag-uuacuucuaua-guuug-gguaguggg
                          *********************	15:::35	13--33	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1196.miRNA:6510	ucaaugaugaaguugugcaga
                        *********************	13:::33	11--31	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1196.miRNA:6511	ggucaaugaugaaguugugca
                      *********************	11:::31	9--29	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1196.miRNA:6512	ugggucaaugaugaaguugug
                     *********************	10:::30	9--28	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1196.miRNA:6513	-ugggucaaugaugaaguugu
                                *********************	21:::41	19--39	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1196.miRNA:6514	augaaguugugcagaagcuau
                         *********************	14:::34	12--32	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1196.miRNA:6515	gucaaugaugaaguugugcag
>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1196
	ccucucugaggagagcaaugugguuugggucaaugaugaaguugugcagaagcuauuccucaggcugcaaaaugucgagugcggggaggucgagcuugaccuccauuggauugacaucccuggcuccaagggucucaaguagugugcuuucagcagggugauggguuugauaucuucauugauucccagaaacuauauagaaaauguguuguacagcaauaucuuuggguggagaaagcucuccgcccu
	.(((((....)))))..((((((((((((.....(((((((.(((.((((..((((..(((..(((((...(((((((......((((((((....))))))))......)))))))(((((....)).)))......)))))..((.....)).)))..)))).))))))).)))))))....))))..))))))))...(((.((((((.....)))))).)))(((((((((....))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.321.0	is_MIRNA
	VAL:	2.03	MeanVal:	14.6336893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augugguu--ugggucaaugaugaaguugugcagaagcuauuccuc
            ++++++++||++++-----+++++++-+++-++++--++++--+++
            ++++++++--++++----|+++++++-+++|++++-|++++--+++
    REV:    uauaucaaagacccuuag-uuacuucuaua-guuug-gguaguggg
                          *********************	15:::35	13--33	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1197.miRNA:6516	ucaaugaugaaguugugcaga
                        *********************	13:::33	11--31	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1197.miRNA:6517	ggucaaugaugaaguugugca
                      *********************	11:::31	9--29	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1197.miRNA:6518	ugggucaaugaugaaguugug
                     *********************	10:::30	9--28	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1197.miRNA:6519	-ugggucaaugaugaaguugu
                                *********************	21:::41	19--39	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1197.miRNA:6520	augaaguugugcagaagcuau
                         *********************	14:::34	12--32	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1197.miRNA:6521	gucaaugaugaaguugugcag
>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1197
	aaugugguuugggucaaugaugaaguugugcagaagcuauuccucaggcugcaaaaugucgagugcggggaggucgagcuugaccuccauuggauugacaucccuggcuccaagggucucaaguagugugcuuucagcagggugauggguuugauaucuucauugauucccagaaacuauauagaaaauguguuguacagcaauaucuuuggguggagaaagcucuccgcccu
	.((((((((((((.....(((((((.(((.((((..((((..(((..(((((...(((((((......((((((((....))))))))......)))))))(((((....)).)))......)))))..((.....)).)))..)))).))))))).)))))))....))))..))))))))...(((.((((((.....)))))).)))(((((((((....))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.321.1	is_MIRNA
	VAL:	2.03	MeanVal:	14.6336893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augugguu--ugggucaaugaugaaguugugcagaagcuauuccuc
            ++++++++||++++-----+++++++-+++-++++--++++--+++
            ++++++++--++++----|+++++++-+++|++++-|++++--+++
    REV:    uauaucaaagacccuuag-uuacuucuaua-guuug-gguaguggg
                          *********************	15:::35	13--33	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1198.miRNA:6522	ucaaugaugaaguugugcaga
                        *********************	13:::33	11--31	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1198.miRNA:6523	ggucaaugaugaaguugugca
                      *********************	11:::31	9--29	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1198.miRNA:6524	ugggucaaugaugaaguugug
                     *********************	10:::30	9--28	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1198.miRNA:6525	-ugggucaaugaugaaguugu
                                *********************	21:::41	19--39	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1198.miRNA:6526	augaaguugugcagaagcuau
                         *********************	14:::34	12--32	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1198.miRNA:6527	gucaaugaugaaguugugcag
>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1198
	aaugugguuugggucaaugaugaaguugugcagaagcuauuccucaggcugcaaaaugucgagugcggggaggucgagcuugaccuccauuggauugacaucccuggcuccaagggucucaaguagugugcuuucagcagggugauggguuugauaucuucauugauucccagaaacuauauagaaaauguguuguacagcaauaucuuuggguggagaaagcucuccgcccu
	.((((((((((((.....(((((((.(((.((((..((((..(((..(((((...(((((.(((.(((((((((((....)))))))).))).))))))))(((((....)).)))......)))))..((.....)).)))..)))).))))))).)))))))....))))..))))))))...(((.((((((.....)))))).)))(((((((((....))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.321.2	is_MIRNA
	VAL:	2.03	MeanVal:	14.6336893333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augugguu--ugggucaaugaugaaguugugcagaagcuauuccuc
            ++++++++||++++-----+++++++-+++-++++--++++--+++
            ++++++++--++++----|+++++++-+++|++++-|++++--+++
    REV:    uauaucaaagacccuuag-uuacuucuaua-guuug-gguaguggg
                          *********************	15:::35	13--33	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1199.miRNA:6528	ucaaugaugaaguugugcaga
                        *********************	13:::33	11--31	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1199.miRNA:6529	ggucaaugaugaaguugugca
                      *********************	11:::31	9--29	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1199.miRNA:6530	ugggucaaugaugaaguugug
                     *********************	10:::30	9--28	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1199.miRNA:6531	-ugggucaaugaugaaguugu
                                *********************	21:::41	19--39	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1199.miRNA:6532	augaaguugugcagaagcuau
                         *********************	14:::34	12--32	>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1199.miRNA:6533	gucaaugaugaaguugugcag
>>LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1199
	aaugugguuugggucaaugaugaaguugugcagaagcuauuccucaggcugcaaaaugucgagugcggggaggucgagcuugaccuccauuggauugacaucccuggcuccaagggucucaaguagugugcuuucagcagggugauggguuugauaucuucauugauucccagaaacuauauagaaaauguguuguacagcaauaucuuuggguggagaaagcucuccgcccu
	.((((((((((((.....(((((((.(((.((((..((((..(((..(((((...(((((((......((((((((....))))))))......)))))))(((((....)).)))......)))))..((.....)).)))..)))).))))))).)))))))....))))..)))))))).......((((((.....))))))....(((((((((....))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1AD-RP-317-O24-17JUNE2008-082--.356.0	is_MIRNA
	VAL:	3.25	MeanVal:	44.997755	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuagau---cuagaucggggcuugcaugucauugagggac-ucu
            +++-----|||+++++++-+++-+++++++++-+++-+++++|+++
            +++--------+++++++-+++-+++++++++-+++-+++++-+++
    REV:    gggcuaaaauuggucuaggcccaaacguacagcagcccccugcgga
                                *********************	21:::41	18--38	>>LUSHE1AD-RP-317-O24-17JUNE2008-082--.Lu0910.pre-miRNA:1200.miRNA:6534	ggcuugcaugucauugaggga
                         *********************	14:::34	11--31	>>LUSHE1AD-RP-317-O24-17JUNE2008-082--.Lu0910.pre-miRNA:1200.miRNA:6535	agaucggggcuugcaugucau
                                 *********************	22:::42	19--39	>>LUSHE1AD-RP-317-O24-17JUNE2008-082--.Lu0910.pre-miRNA:1200.miRNA:6536	gcuugcaugucauugagggac
                               *********************	20:::40	17--37	>>LUSHE1AD-RP-317-O24-17JUNE2008-082--.Lu0910.pre-miRNA:1200.miRNA:6537	gggcuugcaugucauugaggg
                        *********************	13:::33	10--30	>>LUSHE1AD-RP-317-O24-17JUNE2008-082--.Lu0910.pre-miRNA:1200.miRNA:6538	uagaucggggcuugcauguca
                            *********************	17:::37	14--34	>>LUSHE1AD-RP-317-O24-17JUNE2008-082--.Lu0910.pre-miRNA:1200.miRNA:6539	ucggggcuugcaugucauuga
>>LUSHE1AD-RP-317-O24-17JUNE2008-082--.Lu0910.pre-miRNA:1200
	accuuagaucuagaucggggcuugcaugucauugagggacucuagacgaaggcgucccccgacgacaugcaaacccggaucugguuaaaaucgggaacauagaagggaugaggcuguagaucuaauuuucuaccuuuuccucuuu
	.(((.....(((((((.(((.(((((((((.(((.((((((((......))).))))).))).))))))))).))).)))))))........)))......(((((((.((((...((((........)))))))).))).))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1AD-RP-317-O24-17JUNE2008-082--.356.1	is_MIRNA
	VAL:	1.56	MeanVal:	21.5388423333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuagau-----cuagaucggggcuugcaugucauugagggac-ucu
            +++--+++|||||+++++++-+++-+++++++++-+++-+++++|+++
            +++||+++-----+++++++-+++-+++++++++-+++-+++++-+++
    REV:    ggg--cuaaaauuggucuaggcccaaacguacagcagcccccugcgga
                                  *********************	23:::43	18--38	>>LUSHE1AD-RP-317-O24-17JUNE2008-082--.Lu0910.pre-miRNA:1201.miRNA:6540	ggcuugcaugucauugaggga
                           *********************	16:::36	11--31	>>LUSHE1AD-RP-317-O24-17JUNE2008-082--.Lu0910.pre-miRNA:1201.miRNA:6541	agaucggggcuugcaugucau
                                   *********************	24:::44	19--39	>>LUSHE1AD-RP-317-O24-17JUNE2008-082--.Lu0910.pre-miRNA:1201.miRNA:6542	gcuugcaugucauugagggac
                                 *********************	22:::42	17--37	>>LUSHE1AD-RP-317-O24-17JUNE2008-082--.Lu0910.pre-miRNA:1201.miRNA:6543	gggcuugcaugucauugaggg
                          *********************	15:::35	10--30	>>LUSHE1AD-RP-317-O24-17JUNE2008-082--.Lu0910.pre-miRNA:1201.miRNA:6544	uagaucggggcuugcauguca
                              *********************	19:::39	14--34	>>LUSHE1AD-RP-317-O24-17JUNE2008-082--.Lu0910.pre-miRNA:1201.miRNA:6545	ucggggcuugcaugucauuga
>>LUSHE1AD-RP-317-O24-17JUNE2008-082--.Lu0910.pre-miRNA:1201
	accuuagaucuagaucggggcuugcaugucauugagggacucuagacgaaggcgucccccgacgacaugcaaacccggaucugguuaaaaucgggaacauagaagggaugaggcuguagaucuaauuuucuaccuuuuccucuuu
	.(((..((((((((((.(((.(((((((((.(((.((((((((......))).))))).))).))))))))).))).))))))).....))))))......(((((((.((((...((((........)))))))).))).))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1132--.764.0	is_MIRNA
	VAL:	7.95	MeanVal:	62.8279546666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucaaaagggagggggaaaaacccacacgagga
            +++---++++-+++++++++++++---++--++
            +++--|++++|+++++++++++++---++--++
    REV:    aaggg-uccc-ccuccuuuuugggggggccacu
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:6546	ggggaaaaacccacacgagga
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:6547	gggggaaaaacccacacgagg
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:6548	gagggggaaaaacccacacga
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:6549	agggagggggaaaaacccaca
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:6550	aagggagggggaaaaacccac
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1202.miRNA:6551	agggggaaaaacccacacgag
>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1202
	cccccccaaaggggcccgggaacccguaagaagggccgggguuggugggggguuuuuuucuuugggguccccgccccuccugugaagaagaauuacacaaaaaaaugggcccccaaauuucaaaagggagggggaaaaacccacacgaggaacaauaaaaaaaaaucaccggggggguuuuuccucccccugggaac
	.(((((((....(((((.((..(((.......))))).)))))..)))))))........(((((((.(((.........(((((.......))))).........))).))))))).(((...((((.(((((((((((((...((..((..............))..))...)))))))))))))))))..))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1132--.773.0	is_MIRNA
	VAL:	3.97	MeanVal:	31.3847226666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucaaaagggagggggaaaaacccacacgagga
            ++++---++++-+++++++++++++---++--++
            ++++-||++++|+++++++++++++---++--++
    REV:    aaggg--uccc-ccuccuuuuugggggggccacu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1203.miRNA:6552	ggggaaaaacccacacgagga
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1203.miRNA:6553	gggggaaaaacccacacgagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1203.miRNA:6554	gagggggaaaaacccacacga
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1203.miRNA:6555	agggagggggaaaaacccaca
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1203.miRNA:6556	aagggagggggaaaaacccac
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1203.miRNA:6557	agggggaaaaacccacacgag
>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1203
	aggggcccgggaacccguaagaagggccgggguuggugggggguuuuuuucuuugggguccccgccccuccugugaagaagaauuacacaaaaaaaugggcccccaaauuucaaaagggagggggaaaaacccacacgaggaacaauaaaaaaaaaucaccggggggguuuuuccucccccugggaac
	.((((((((....(((.......))).(((((..((((((((.(((........))).))))))))..))))).......................))))))))....((((...((((.(((((((((((((...((..((..............))..))...))))))))))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1132--.773.1	is_MIRNA
	VAL:	3.97	MeanVal:	31.3847226666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucaaaagggagggggaaaaacccacacgagga
            ++++---++++-+++++++++++++---++--++
            ++++-||++++|+++++++++++++---++--++
    REV:    aaggg--uccc-ccuccuuuuugggggggccacu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:6558	ggggaaaaacccacacgagga
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:6559	gggggaaaaacccacacgagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:6560	gagggggaaaaacccacacga
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:6561	agggagggggaaaaacccaca
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:6562	aagggagggggaaaaacccac
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1204.miRNA:6563	agggggaaaaacccacacgag
>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1204
	aggggcccgggaacccguaagaagggccgggguuggugggggguuuuuuucuuugggguccccgccccuccugugaagaagaauuacacaaaaaaaugggcccccaaauuucaaaagggagggggaaaaacccacacgaggaacaauaaaaaaaaaucaccggggggguuuuuccucccccugggaac
	.((((((((....(((.......)))..((((..((((((((.(((........))).)))))))).)))).(((((......)).))).......))))))))....((((...((((.(((((((((((((...((..((..............))..))...))))))))))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1132--.795.0	is_MIRNA
	VAL:	3.97	MeanVal:	31.3847226666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucaaaagggagggggaaaaacccacacgagga
            ++++---++++-+++++++++++++---++--++
            ++++-||++++|+++++++++++++---++--++
    REV:    aaggg--uccc-ccuccuuuuugggggggccacu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1205.miRNA:6564	ggggaaaaacccacacgagga
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1205.miRNA:6565	gggggaaaaacccacacgagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1205.miRNA:6566	gagggggaaaaacccacacga
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1205.miRNA:6567	agggagggggaaaaacccaca
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1205.miRNA:6568	aagggagggggaaaaacccac
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1205.miRNA:6569	agggggaaaaacccacacgag
>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1205
	agggccgggguuggugggggguuuuuuucuuugggguccccgccccuccugugaagaagaauuacacaaaaaaaugggcccccaaauuucaaaagggagggggaaaaacccacacgaggaacaauaaaaaaaaaucaccggggggguuuuuccucccccugggaac
	.(((((((((..((((((((.(((........))).)))))))).)))).(((((......)).))).........))))).....((((...((((.(((((((((((((...((..((..............))..))...))))))))))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1132--.811.0	is_MIRNA
	VAL:	3.97	MeanVal:	31.3847226666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucaaaagggagggggaaaaacccacacgagga
            ++++---++++-+++++++++++++---++--++
            ++++-||++++|+++++++++++++---++--++
    REV:    aaggg--uccc-ccuccuuuuugggggggccacu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:6570	ggggaaaaacccacacgagga
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:6571	gggggaaaaacccacacgagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:6572	gagggggaaaaacccacacga
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:6573	agggagggggaaaaacccaca
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:6574	aagggagggggaaaaacccac
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1206.miRNA:6575	agggggaaaaacccacacgag
>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1206
	ggggguuuuuuucuuugggguccccgccccuccugugaagaagaauuacacaaaaaaaugggcccccaaauuucaaaagggagggggaaaaacccacacgaggaacaauaaaaaaaaaucaccggggggguuuuuccucccccugggaac
	(((((((..(((....(((((....)))))...((((((......)).))))...)))..)))))))...((((...((((.(((((((((((((...((..((..............))..))...))))))))))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1132--.868.0	is_MIRNA
	VAL:	3.97	MeanVal:	31.3847226666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucaaaagggagggggaaaaacccacacgagga
            ++++---++++-+++++++++++++---++--++
            ++++-||++++|+++++++++++++---++--++
    REV:    aaggg--uccc-ccuccuuuuugggggggccacu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1207.miRNA:6576	ggggaaaaacccacacgagga
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1207.miRNA:6577	gggggaaaaacccacacgagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1207.miRNA:6578	gagggggaaaaacccacacga
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1207.miRNA:6579	agggagggggaaaaacccaca
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1207.miRNA:6580	aagggagggggaaaaacccac
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1207.miRNA:6581	agggggaaaaacccacacgag
>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1207
	augggcccccaaauuucaaaagggagggggaaaaacccacacgaggaacaauaaaaaaaaaucaccggggggguuuuuccucccccugggaac
	.(((....)))..((((...((((.(((((((((((((...((..((..............))..))...))))))))))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1132--.880.0	is_MIRNA
	VAL:	3.97	MeanVal:	31.3847226666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucaaaagggagggggaaaaacccacacgagga
            ++++---++++-+++++++++++++---++--++
            ++++-||++++|+++++++++++++---++--++
    REV:    aaggg--uccc-ccuccuuuuugggggggccacu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:6582	ggggaaaaacccacacgagga
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:6583	gggggaaaaacccacacgagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:6584	gagggggaaaaacccacacga
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:6585	agggagggggaaaaacccaca
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:6586	aagggagggggaaaaacccac
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1208.miRNA:6587	agggggaaaaacccacacgag
>>LUSHE1NG-Contig1132--.Lu0910.pre-miRNA:1208
	auuucaaaagggagggggaaaaacccacacgaggaacaauaaaaaaaaaucaccggggggguuuuuccucccccugggaac
	.((((...((((.(((((((((((((...((..((..............))..))...))))))))))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1192--.613.1	is_MIRNA
	VAL:	1.17	MeanVal:	12.6451175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuugau----ugccaccucacggaaguuggu-cuu----aguguuggag
            +++++++++||||++++++++-----+++-++++|++-||||++++--++++
            +++++++++----++++++++---||+++-++++-++-----++++--++++
    REV:    ggggaacugaacaacgguggauca--uucuaccaugaucuacucaccuucuc
                             *********************	18:::38	14--33	>>LUSHE1NG-Contig1192--.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:6588	accucacggaaguuggu-cuu
                         *********************	14:::34	10--30	>>LUSHE1NG-Contig1192--.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:6589	ugccaccucacggaaguuggu
                            *********************	17:::37	13--32	>>LUSHE1NG-Contig1192--.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:6590	caccucacggaaguuggu-cu
                          *********************	15:::35	11--30	>>LUSHE1NG-Contig1192--.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:6591	gccaccucacggaaguuggu-
                           *********************	16:::36	12--31	>>LUSHE1NG-Contig1192--.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:6592	ccaccucacggaaguuggu-c
                        *********************	13:::33	10--29	>>LUSHE1NG-Contig1192--.Lu0910.pre-miRNA:1209.miRNA:6593	-ugccaccucacggaaguugg
>>LUSHE1NG-Contig1192--.Lu0910.pre-miRNA:1209
	acccuuugauugccaccucacggaaguuggucuuaguguuggaguacagccucuuccacucaucuaguaccaucuuacuagguggcaacaagucaaggggauucuuugcuuuuggcuuuggugccggcu
	.(((((((((((((((((.....(((.((((((.((((..((((......))))..)))).....)).)))).)))...))))))))....))))))))).......(((...(((......)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig128--.1149.0	is_MIRNA
	VAL:	1.08	MeanVal:	11.0562366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaucuuuuuucugugggggggggaaaaaucgggagagug---uggggggggagagaugu
            +++-+++++--++-+++++++++-------+++++-++-|||+++++++++---+++++
            +++-+++++--++-+++++++++-||||||+++++|++----+++++++++--|+++++
    REV:    guacaaaaacaacucccccccccc------cccuc-caaaaaaccccccccca-uugua
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6594	aucuuuuuucugugggggggg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6595	cuuuuuucuguggggggggga
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6596	uuuuuucugugggggggggaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6597	ucuuuuuucuguggggggggg
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6598	uuuuucugugggggggggaaa
>>LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210
	auaucuuuuuucugugggggggggaaaaaucgggagaguguggggggggagagauguggggugauguuacccccccccaaaaaaccucccccccccccccucaacaaaaacaugg
	.(((.(((((..((.(((((((((.......(((((.((.(((((((((...(((((......)))))..)))))))))....))))))).))))))))).))..))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1617--.604.0	is_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	4.97036133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuccaccccucgccccuua-ucc----ggaaacccuggccccccuuuuuucccc
            +++-------+++-++++---|++-||||+++++----++++++++++++++++++
            +++------|+++-++++----++-----+++++--||++++++++++++++++++
    REV:    cuauauaaa-gagaggggcaccagaaaacccuuuuu--ucggggggggagaagggg
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1211.miRNA:6599	ccaccccucgccccuua-ucc
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1211.miRNA:6600	uuccaccccucgccccuua-u
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1211.miRNA:6601	uccaccccucgccccuua-uc
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1211.miRNA:6602	guuccaccccucgccccuua-
>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1211
	cggaaaaaaaauggugaaaaaagggccaaaaaaaggcccaggaaccgaaaaaaaggcccccuguuccuggcguuuuuuccaaaggguccccccccccugaacacaccuccaaaaaaucccaccucaaauuagaaggggggaaaacccgaaaggaccuaaaaaaaaaccggggguuuuccccuugaaacuccccccguugccccuucccgguuccaccccucgccccuuauccggaaacccuggccccccuuuuuuccccuuuggggaagaggggggggcuuuuuucccaaaagaccacggggagagaaauauaucaaaguuugggggggggggg
	.((((((((..(((.(((....(((((.......))))).((..((........))..))...))))))...)))))))).......((((((((((..(((.............................(((((((.......((....))...........(((.(((((.((((.....))))..))))).))).)))))))..(((.......(((.((((...((.(((((....((((((((((((((((((...))))))))))))))))))..))))).....))....)))).)))......)))...)))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1617--.614.0	is_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	4.97036133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuccaccccucgccccuua-ucc----ggaaacccuggccccccuuuuuucccc
            +++-------+++-++++---|++-||||+++++----++++++++++++++++++
            +++------|+++-++++----++-----+++++--||++++++++++++++++++
    REV:    cuauauaaa-gagaggggcaccagaaaacccuuuuu--ucggggggggagaagggg
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1212.miRNA:6603	ccaccccucgccccuua-ucc
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1212.miRNA:6604	uuccaccccucgccccuua-u
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1212.miRNA:6605	uccaccccucgccccuua-uc
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1212.miRNA:6606	guuccaccccucgccccuua-
>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1212
	auggugaaaaaagggccaaaaaaaggcccaggaaccgaaaaaaaggcccccuguuccuggcguuuuuuccaaaggguccccccccccugaacacaccuccaaaaaaucccaccucaaauuagaaggggggaaaacccgaaaggaccuaaaaaaaaaccggggguuuuccccuugaaacuccccccguugccccuucccgguuccaccccucgccccuuauccggaaacccuggccccccuuuuuuccccuuuggggaagaggggggggcuuuuuucccaaaagaccacggggagagaaauauaucaaaguuugggggggggggg
	.(((.(((((..(((((.......))))).(((((........(((...)))))))).....))))).)))......((((((((((..(((.............................(((((((.......((....))...........(((.(((((.((((.....))))..))))).))).)))))))..(((.......(((.((((...((.(((((....((((((((((((((((((...))))))))))))))))))..))))).....))....)))).)))......)))...)))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1617--.625.0	is_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	4.97036133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuccaccccucgccccuua-ucc----ggaaacccuggccccccuuuuuucccc
            +++-------+++-++++---|++-||||+++++----++++++++++++++++++
            +++------|+++-++++----++-----+++++--||++++++++++++++++++
    REV:    cuauauaaa-gagaggggcaccagaaaacccuuuuu--ucggggggggagaagggg
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1213.miRNA:6607	ccaccccucgccccuua-ucc
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1213.miRNA:6608	uuccaccccucgccccuua-u
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1213.miRNA:6609	uccaccccucgccccuua-uc
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1213.miRNA:6610	guuccaccccucgccccuua-
>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1213
	agggccaaaaaaaggcccaggaaccgaaaaaaaggcccccuguuccuggcguuuuuuccaaaggguccccccccccugaacacaccuccaaaaaaucccaccucaaauuagaaggggggaaaacccgaaaggaccuaaaaaaaaaccggggguuuuccccuugaaacuccccccguugccccuucccgguuccaccccucgccccuuauccggaaacccuggccccccuuuuuuccccuuuggggaagaggggggggcuuuuuucccaaaagaccacggggagagaaauauaucaaaguuugggggggggggg
	.(((((.......))))).....((..((((((.(((..........))).)))))).....))..((((((((((..(((.............................(((((((.......((....))...........(((.(((((.((((.....))))..))))).))).)))))))..(((.......(((.((((...((.(((((....((((((((((((((((((...))))))))))))))))))..))))).....))....)))).)))......)))...)))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1617--.633.0	is_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	4.97036133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuccaccccucgccccuua-ucc----ggaaacccuggccccccuuuuuucccc
            +++-------+++-++++---|++-||||+++++----++++++++++++++++++
            +++------|+++-++++----++-----+++++--||++++++++++++++++++
    REV:    cuauauaaa-gagaggggcaccagaaaacccuuuuu--ucggggggggagaagggg
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1214.miRNA:6611	ccaccccucgccccuua-ucc
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1214.miRNA:6612	uuccaccccucgccccuua-u
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1214.miRNA:6613	uccaccccucgccccuua-uc
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1214.miRNA:6614	guuccaccccucgccccuua-
>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1214
	aaaaaggcccaggaaccgaaaaaaaggcccccuguuccuggcguuuuuuccaaaggguccccccccccugaacacaccuccaaaaaaucccaccucaaauuagaaggggggaaaacccgaaaggaccuaaaaaaaaaccggggguuuuccccuugaaacuccccccguugccccuucccgguuccaccccucgccccuuauccggaaacccuggccccccuuuuuuccccuuuggggaagaggggggggcuuuuuucccaaaagaccacggggagagaaauauaucaaaguuugggggggggggg
	.(((((((((((((((........(((...))))))))))).))))))).........((((((((((..(((.............................(((((((.......((....))...........(((.(((((.((((.....))))..))))).))).)))))))..(((.......(((.((((...((.(((((....((((((((((((((((((...))))))))))))))))))..))))).....))....)))).)))......)))...)))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1617--.647.0	is_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	4.97036133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuccaccccucgccccuua-ucc----ggaaacccuggccccccuuuuuucccc
            +++-------+++-++++---|++-||||+++++----++++++++++++++++++
            +++------|+++-++++----++-----+++++--||++++++++++++++++++
    REV:    cuauauaaa-gagaggggcaccagaaaacccuuuuu--ucggggggggagaagggg
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1215.miRNA:6615	ccaccccucgccccuua-ucc
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1215.miRNA:6616	uuccaccccucgccccuua-u
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1215.miRNA:6617	uccaccccucgccccuua-uc
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1215.miRNA:6618	guuccaccccucgccccuua-
>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1215
	accgaaaaaaaggcccccuguuccuggcguuuuuuccaaaggguccccccccccugaacacaccuccaaaaaaucccaccucaaauuagaaggggggaaaacccgaaaggaccuaaaaaaaaaccggggguuuuccccuugaaacuccccccguugccccuucccgguuccaccccucgccccuuauccggaaacccuggccccccuuuuuuccccuuuggggaagaggggggggcuuuuuucccaaaagaccacggggagagaaauauaucaaaguuugggggggggggg
	.((..((((((.(((..........))).)))))).....))..((((((((((..(((.............................(((((((.......((....))...........(((.(((((.((((.....))))..))))).))).)))))))..(((.......(((.((((...((.(((((....((((((((((((((((((...))))))))))))))))))..))))).....))....)))).)))......)))...)))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1617--.661.0	is_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	4.97036133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuccaccccucgccccuua-ucc----ggaaacccuggccccccuuuuuucccc
            +++-------+++-++++---|++-||||+++++----++++++++++++++++++
            +++------|+++-++++----++-----+++++--||++++++++++++++++++
    REV:    cuauauaaa-gagaggggcaccagaaaacccuuuuu--ucggggggggagaagggg
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1216.miRNA:6619	ccaccccucgccccuua-ucc
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1216.miRNA:6620	uuccaccccucgccccuua-u
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1216.miRNA:6621	uccaccccucgccccuua-uc
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1216.miRNA:6622	guuccaccccucgccccuua-
>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1216
	ccccuguuccuggcguuuuuuccaaaggguccccccccccugaacacaccuccaaaaaaucccaccucaaauuagaaggggggaaaacccgaaaggaccuaaaaaaaaaccggggguuuuccccuugaaacuccccccguugccccuucccgguuccaccccucgccccuuauccggaaacccuggccccccuuuuuuccccuuuggggaagaggggggggcuuuuuucccaaaagaccacggggagagaaauauaucaaaguuugggggggggggg
	.((((.....(((........))).)))).((((((((((..(((.............................(((((((.......((....))...........(((.(((((.((((.....))))..))))).))).)))))))..(((.......(((.((((...((.(((((....((((((((((((((((((...))))))))))))))))))..))))).....))....)))).)))......)))...)))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1617--.667.0	is_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	4.97036133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuccaccccucgccccuua-ucc----ggaaacccuggccccccuuuuuucccc
            +++-------+++-++++---|++-||||+++++----++++++++++++++++++
            +++------|+++-++++----++-----+++++--||++++++++++++++++++
    REV:    cuauauaaa-gagaggggcaccagaaaacccuuuuu--ucggggggggagaagggg
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1217.miRNA:6623	ccaccccucgccccuua-ucc
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1217.miRNA:6624	uuccaccccucgccccuua-u
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1217.miRNA:6625	uccaccccucgccccuua-uc
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1217.miRNA:6626	guuccaccccucgccccuua-
>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1217
	uuccuggcguuuuuuccaaaggguccccccccccugaacacaccuccaaaaaaucccaccucaaauuagaaggggggaaaacccgaaaggaccuaaaaaaaaaccggggguuuuccccuugaaacuccccccguugccccuucccgguuccaccccucgccccuuauccggaaacccuggccccccuuuuuuccccuuuggggaagaggggggggcuuuuuucccaaaagaccacggggagagaaauauaucaaaguuugggggggggggg
	.((((((........)))..))).((((((((((..(((.............................(((((((.......((....))...........(((.(((((.((((.....))))..))))).))).)))))))..(((.......(((.((((...((.(((((....((((((((((((((((((...))))))))))))))))))..))))).....))....)))).)))......)))...)))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1617--.690.0	is_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	4.97036133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuccaccccucgccccuua-ucc----ggaaacccuggccccccuuuuuucccc
            +++-------+++-++++---|++-||||+++++----++++++++++++++++++
            +++------|+++-++++----++-----+++++--||++++++++++++++++++
    REV:    cuauauaaa-gagaggggcaccagaaaacccuuuuu--ucggggggggagaagggg
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1218.miRNA:6627	ccaccccucgccccuua-ucc
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1218.miRNA:6628	uuccaccccucgccccuua-u
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1218.miRNA:6629	uccaccccucgccccuua-uc
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1218.miRNA:6630	guuccaccccucgccccuua-
>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1218
	uccccccccccugaacacaccuccaaaaaaucccaccucaaauuagaaggggggaaaacccgaaaggaccuaaaaaaaaaccggggguuuuccccuugaaacuccccccguugccccuucccgguuccaccccucgccccuuauccggaaacccuggccccccuuuuuuccccuuuggggaagaggggggggcuuuuuucccaaaagaccacggggagagaaauauaucaaaguuugggggggggggg
	.((((((((((..(((.............................(((((((.......((....))...........(((.(((((.((((.....))))..))))).))).)))))))..(((.......(((.((((...((.(((((....((((((((((((((((((...))))))))))))))))))..))))).....))....)))).)))......)))...)))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1617--.708.0	is_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	4.97036133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuccaccccucgccccuua-ucc----ggaaacccuggccccccuuuuuucccc
            +++-------+++-++++---|++-||||+++++----++++++++++++++++++
            +++------|+++-++++----++-----+++++--||++++++++++++++++++
    REV:    cuauauaaa-gagaggggcaccagaaaacccuuuuu--ucggggggggagaagggg
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1219.miRNA:6631	ccaccccucgccccuua-ucc
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1219.miRNA:6632	uuccaccccucgccccuua-u
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1219.miRNA:6633	uccaccccucgccccuua-uc
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1219.miRNA:6634	guuccaccccucgccccuua-
>>LUSHE1NG-Contig1617--.Lu0910.pre-miRNA:1219
	accuccaaaaaaucccaccucaaauuagaaggggggaaaacccgaaaggaccuaaaaaaaaaccggggguuuuccccuugaaacuccccccguugccccuucccgguuccaccccucgccccuuauccggaaacccuggccccccuuuuuuccccuuuggggaagaggggggggcuuuuuucccaaaagaccacggggagagaaauauaucaaaguuugggggggggggg
	.(((((.......(((.(((((((((.(((((((.......((....))...........(((.(((((.((((.....))))..))))).))).)))))))..(((.......(((.((((...((.(((((....((((((((((((((((((...))))))))))))))))))..))))).....))....)))).)))......)))..)))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1644--.1019.0	is_MIRNA
	VAL:	2.33	MeanVal:	9.61832133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuuaaaauuggauuuuuuccggaaaaaacuuu
            ++++++----+++---+++++++++---+++++++
            ++++++----+++|||+++++++++---+++++++
    REV:    aaaaggggaaaac---aaaaaggcccgguuugggg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-Contig1644--.Lu0910.pre-miRNA:1220.miRNA:6635	uuggauuuuuuccggaaaaaa
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-Contig1644--.Lu0910.pre-miRNA:1220.miRNA:6636	uggauuuuuuccggaaaaaac
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-Contig1644--.Lu0910.pre-miRNA:1220.miRNA:6637	auuggauuuuuuccggaaaaa
>>LUSHE1NG-Contig1644--.Lu0910.pre-miRNA:1220
	auuuuuuaaaauuggauuuuuuccggaaaaaacuuucccgggggguuuggcccggaaaaacaaaaggggaaaaaaaaaauaaaaaaauggggggggggagggggauauaaaaaaaaaaaaaaacacccccccggccccgaagaggggcgcaaaauucccccggggggauuaguuuccgggggcccccccc
	.((((((....(((...(((((((((...(((((((.....)))))))...))))))))))))....))))))...............((((((((((.(((((.....................))))))).(((((.....)))))........((((((((((......))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1879--.826.0	is_MIRNA
	VAL:	8.93	MeanVal:	32.7399788888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaauaaaaggagacccccuucuccccuu
            +++++-+++++++--+++++++++++++++
            +++++-+++++++--+++++++++++++++
    REV:    cccuuuuuuuucuugggggggagggggggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1221.miRNA:6638	ggaauaaaaggagacccccuu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1221.miRNA:6639	gaauaaaaggagacccccuuc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1221.miRNA:6640	aauaaaaggagacccccuucu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1221.miRNA:6641	auaaaaggagacccccuucuc
>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1221
	auccacacccaaaaggggggggggcgcaaaccgcacaggaauaaaaaaaaagcgggggcuucccccggggaauaaaaggagacccccuucuccccuuuuucccccggggggggaggggggguucuuuuuuuucccaaaacccccgcggggguggggag
	.(((.(((((....((((((((((.((...((((.................))))..))..))))).(((((.(((((((..(((((((((((((((........)))))))))))))))..))))))).)))))....)))))....))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1879--.830.0	is_MIRNA
	VAL:	8.93	MeanVal:	32.7399788888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaauaaaaggagacccccuucuccccuu
            +++++-+++++++--+++++++++++++++
            +++++-+++++++--+++++++++++++++
    REV:    cccuuuuuuuucuugggggggagggggggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1222.miRNA:6642	ggaauaaaaggagacccccuu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1222.miRNA:6643	gaauaaaaggagacccccuuc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1222.miRNA:6644	aauaaaaggagacccccuucu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1222.miRNA:6645	auaaaaggagacccccuucuc
>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1222
	acacccaaaaggggggggggcgcaaaccgcacaggaauaaaaaaaaagcgggggcuucccccggggaauaaaaggagacccccuucuccccuuuuucccccggggggggaggggggguucuuuuuuuucccaaaacccccgcggggguggggaguaaucuucu
	.(((((....((((((((((.((...((((.................))))..))..))))).(((((.(((((((..(((((((((((((((........)))))))))))))))..))))))).)))))....)))))....))))).((((....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1879--.842.0	is_MIRNA
	VAL:	8.93	MeanVal:	32.7399788888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaauaaaaggagacccccuucuccccuu
            +++++-+++++++--+++++++++++++++
            +++++-+++++++--+++++++++++++++
    REV:    cccuuuuuuuucuugggggggagggggggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1223.miRNA:6646	ggaauaaaaggagacccccuu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1223.miRNA:6647	gaauaaaaggagacccccuuc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1223.miRNA:6648	aauaaaaggagacccccuucu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1223.miRNA:6649	auaaaaggagacccccuucuc
>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1223
	ggggggggcgcaaaccgcacaggaauaaaaaaaaagcgggggcuucccccggggaauaaaaggagacccccuucuccccuuuuucccccggggggggaggggggguucuuuuuuuucccaaaacccccgcggggguggggaguaaucuucu
	(((((((((.....((((.................))))..))))))))).(((((.(((((((..(((((((((((((((........)))))))))))))))..))))))).)))))...(((((....)))))(((((....))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1879--.842.1	is_MIRNA
	VAL:	8.93	MeanVal:	32.7399788888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaauaaaaggagacccccuucuccccuu
            +++++-+++++++--+++++++++++++++
            +++++-+++++++--+++++++++++++++
    REV:    cccuuuuuuuucuugggggggagggggggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1224.miRNA:6650	ggaauaaaaggagacccccuu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1224.miRNA:6651	gaauaaaaggagacccccuuc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1224.miRNA:6652	aauaaaaggagacccccuucu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1224.miRNA:6653	auaaaaggagacccccuucuc
>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1224
	ggggggggcgcaaaccgcacaggaauaaaaaaaaagcgggggcuucccccggggaauaaaaggagacccccuucuccccuuuuucccccggggggggaggggggguucuuuuuuuucccaaaacccccgcggggguggggaguaaucuucu
	(((((..((.....((((.................))))..))..))))).(((((.(((((((..(((((((((((((((........)))))))))))))))..))))))).)))))...(((((....)))))(((((....))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1879--.844.0	is_MIRNA
	VAL:	8.93	MeanVal:	32.7399788888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaauaaaaggagacccccuucuccccuu
            +++++-+++++++--+++++++++++++++
            +++++-+++++++--+++++++++++++++
    REV:    cccuuuuuuuucuugggggggagggggggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1225.miRNA:6654	ggaauaaaaggagacccccuu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1225.miRNA:6655	gaauaaaaggagacccccuuc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1225.miRNA:6656	aauaaaaggagacccccuucu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1225.miRNA:6657	auaaaaggagacccccuucuc
>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1225
	ggggggcgcaaaccgcacaggaauaaaaaaaaagcgggggcuucccccggggaauaaaaggagacccccuucuccccuuuuucccccggggggggaggggggguucuuuuuuuucccaaaacccccgcggggguggggaguaaucuucu
	((((((.((...((((.................))))..)).)))))).(((((.(((((((..(((((((((((((((........)))))))))))))))..))))))).)))))...(((((....)))))(((((....))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1879--.849.0	is_MIRNA
	VAL:	8.93	MeanVal:	32.7399788888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaauaaaaggagacccccuucuccccuu
            +++++-+++++++--+++++++++++++++
            +++++-+++++++--+++++++++++++++
    REV:    cccuuuuuuuucuugggggggagggggggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1226.miRNA:6658	ggaauaaaaggagacccccuu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1226.miRNA:6659	gaauaaaaggagacccccuuc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1226.miRNA:6660	aauaaaaggagacccccuucu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1226.miRNA:6661	auaaaaggagacccccuucuc
>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1226
	gcgcaaaccgcacaggaauaaaaaaaaagcgggggcuucccccggggaauaaaaggagacccccuucuccccuuuuucccccggggggggaggggggguucuuuuuuuucccaaaacccccgcggggguggggaguaaucuucu
	(((.....)))..................((((((...))))))(((((.(((((((..(((((((((((((((........)))))))))))))))..))))))).)))))...(((((....)))))(((((....))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1879--.855.0	is_MIRNA
	VAL:	8.93	MeanVal:	32.7399788888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaauaaaaggagacccccuucuccccuu
            +++++-+++++++--+++++++++++++++
            +++++-+++++++--+++++++++++++++
    REV:    cccuuuuuuuucuugggggggagggggggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1227.miRNA:6662	ggaauaaaaggagacccccuu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1227.miRNA:6663	gaauaaaaggagacccccuuc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1227.miRNA:6664	aauaaaaggagacccccuucu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1227.miRNA:6665	auaaaaggagacccccuucuc
>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1227
	accgcacaggaauaaaaaaaaagcgggggcuucccccggggaauaaaaggagacccccuucuccccuuuuucccccggggggggaggggggguucuuuuuuuucccaaaacccccgcggggguggggaguaaucuucu
	.((.....)).............((((((...))))))(((((.(((((((..(((((((((((((((........)))))))))))))))..))))))).)))))...(((((....)))))(((((....))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1879--.855.1	is_MIRNA
	VAL:	4.91	MeanVal:	16.134904	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaauaaaaggagacccccuucuccccu
            ++++++-+++++++--++++++++++++++
            ++++++-+++++++--++++++++++++++
    REV:    cccuuuuuuuucuugggggggagggggggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1228.miRNA:6666	gggaauaaaaggagacccccu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1228.miRNA:6667	ggaauaaaaggagacccccuu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1228.miRNA:6668	gaauaaaaggagacccccuuc
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1228.miRNA:6669	aauaaaaggagacccccuucu
>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1228
	accgcacaggaauaaaaaaaaagcgggggcuucccccggggaauaaaaggagacccccuucuccccuuuuucccccggggggggaggggggguucuuuuuuuucccaaaacccccgcggggguggggaguaaucuucu
	.((((.................))))..(((((((..((((((.(((((((..((((((((((((((.........))))))))))))))..))))))).))))))...(((((....))))))))))))........

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1879--.877.0	is_MIRNA
	VAL:	8.93	MeanVal:	32.7399788888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaauaaaaggagacccccuucuccccuu
            +++++-+++++++--+++++++++++++++
            +++++-+++++++--+++++++++++++++
    REV:    cccuuuuuuuucuugggggggagggggggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1229.miRNA:6670	ggaauaaaaggagacccccuu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1229.miRNA:6671	gaauaaaaggagacccccuuc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1229.miRNA:6672	aauaaaaggagacccccuucu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1229.miRNA:6673	auaaaaggagacccccuucuc
>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1229
	gcgggggcuucccccggggaauaaaaggagacccccuucuccccuuuuucccccggggggggaggggggguucuuuuuuuucccaaaacccccgcggggguggggaguaaucuucu
	.((((((...))))))(((((.(((((((..(((((((((((((((........)))))))))))))))..))))))).)))))...(((((....)))))(((((....))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1879--.882.0	is_MIRNA
	VAL:	4.91	MeanVal:	16.134904	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaauaaaaggagacccccuucuccccu
            ++++++-+++++++--++++++++++++++
            ++++++-+++++++--++++++++++++++
    REV:    cccuuuuuuuucuugggggggagggggggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1230.miRNA:6674	gggaauaaaaggagacccccu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1230.miRNA:6675	ggaauaaaaggagacccccuu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1230.miRNA:6676	gaauaaaaggagacccccuuc
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1230.miRNA:6677	aauaaaaggagacccccuucu
>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1230
	ggcuucccccggggaauaaaaggagacccccuucuccccuuuuucccccggggggggaggggggguucuuuuuuuucccaaaacccccgcggggguggggagua
	.(((((((..((((((.(((((((..((((((((((((((.........))))))))))))))..))))))).))))))...(((((....)))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1879--.891.0	is_MIRNA
	VAL:	4.91	MeanVal:	16.134904	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaauaaaaggagacccccuucuccccu
            ++++++-+++++++--++++++++++++++
            ++++++-+++++++--++++++++++++++
    REV:    cccuuuuuuuucuugggggggagggggggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1231.miRNA:6678	gggaauaaaaggagacccccu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1231.miRNA:6679	ggaauaaaaggagacccccuu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1231.miRNA:6680	gaauaaaaggagacccccuuc
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1231.miRNA:6681	aauaaaaggagacccccuucu
>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1231
	cggggaauaaaaggagacccccuucuccccuuuuucccccggggggggaggggggguucuuuuuuuucccaaaacccccgcggggguggggaguaaucuucu
	.((((((.(((((((..((((((((((((((.........))))))))))))))..))))))).))))))...(((((....)))))(((((....))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig1879--.893.0	is_MIRNA
	VAL:	8.93	MeanVal:	32.7399788888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaauaaaaggagacccccuucuccccuu
            +++++-+++++++--+++++++++++++++
            +++++-+++++++--+++++++++++++++
    REV:    cccuuuuuuuucuugggggggagggggggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1232.miRNA:6682	ggaauaaaaggagacccccuu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1232.miRNA:6683	gaauaaaaggagacccccuuc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1232.miRNA:6684	aauaaaaggagacccccuucu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1232.miRNA:6685	auaaaaggagacccccuucuc
>>LUSHE1NG-Contig1879--.Lu0910.pre-miRNA:1232
	gggaauaaaaggagacccccuucuccccuuuuucccccggggggggaggggggguucuuuuuuuucccaaaacccccgcggggguggggaguaaucuucu
	(((((.(((((((..(((((((((((((((........)))))))))))))))..))))))).)))))...(((((....)))))(((((....))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig2073--.905.0	is_MIRNA
	VAL:	72.06	MeanVal:	695.5309505	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccuucaaaaaaagcgaaauuuaaaaggaaa--uuuuucuuuucu
            +++++++++-----++--------++++++++||++++++++++++
            +++++++++-----++--------++++++++--++++++++++++
    REV:    ggggaaguuggggccggggaaaaguuuccuuuuaaaaaggggaaga
                             *********************	18:::38	18--36	>>LUSHE1NG-Contig2073--.Lu0910.pre-miRNA:1233.miRNA:6686	aaauuuaaaaggaaa--uuuu
                               *********************	20:::40	20--38	>>LUSHE1NG-Contig2073--.Lu0910.pre-miRNA:1233.miRNA:6687	auuuaaaaggaaa--uuuuuc
                              *********************	19:::39	19--37	>>LUSHE1NG-Contig2073--.Lu0910.pre-miRNA:1233.miRNA:6688	aauuuaaaaggaaa--uuuuu
                                *********************	21:::41	21--39	>>LUSHE1NG-Contig2073--.Lu0910.pre-miRNA:1233.miRNA:6689	uuuaaaaggaaa--uuuuucu
                                    *********************	25:::45	25--43	>>LUSHE1NG-Contig2073--.Lu0910.pre-miRNA:1233.miRNA:6690	aaaggaaa--uuuuucuuuuc
                                   *********************	24:::44	24--42	>>LUSHE1NG-Contig2073--.Lu0910.pre-miRNA:1233.miRNA:6691	aaaaggaaa--uuuuucuuuu
>>LUSHE1NG-Contig2073--.Lu0910.pre-miRNA:1233
	gggauucaaaaaauuuuuauucugaaaggcaagggccuuuuucccccccggguuugguccccccuucaaaaaaagcgaaauuuaaaaggaaauuuuucuuuucucuaaaaacccaagaaggggaaaaauuuuccuuugaaaaggggccgggguugaagggguuuuuuuuuuuuugggcgucaaccgcccccccaaaaaauauauuguuuuaucuccaaggggaaaaggggagggggguuuuuuuuuuuuuguuuucccc
	((((..(((((((..........(((((((....)))))))..((((((...........(((((((((.....((........((((((((((((((((((((...........))))))))))))..))))))))........)).....))))))))).............(((((.....)))))((((..(((((.....))))).((((....))))...)))).)))))).......)))))))...)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig2073--.927.0	is_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	9.56190616666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucc-------------ccccuucaaaaaaagcgaaauuuaaaaggaaa--uuuuucuuuucu
            ++++|||||||||||||+++++++++-----++--------++++++++||++++++++++++
            ++++-------------+++++++++-----++--------++++++++--++++++++++++
    REV:    cggguuuuuuuuuuuuuggggaaguuggggccggggaaaaguuuccuuuuaaaaaggggaaga
                                              *********************	35:::55	22--40	>>LUSHE1NG-Contig2073--.Lu0910.pre-miRNA:1234.miRNA:6692	aaauuuaaaaggaaa--uuuu
                                                *********************	37:::57	24--42	>>LUSHE1NG-Contig2073--.Lu0910.pre-miRNA:1234.miRNA:6693	auuuaaaaggaaa--uuuuuc
                                               *********************	36:::56	23--41	>>LUSHE1NG-Contig2073--.Lu0910.pre-miRNA:1234.miRNA:6694	aauuuaaaaggaaa--uuuuu
                                                 *********************	38:::58	25--43	>>LUSHE1NG-Contig2073--.Lu0910.pre-miRNA:1234.miRNA:6695	uuuaaaaggaaa--uuuuucu
                                                     *********************	42:::62	29--47	>>LUSHE1NG-Contig2073--.Lu0910.pre-miRNA:1234.miRNA:6696	aaaggaaa--uuuuucuuuuc
                                                    *********************	41:::61	28--46	>>LUSHE1NG-Contig2073--.Lu0910.pre-miRNA:1234.miRNA:6697	aaaaggaaa--uuuuucuuuu
>>LUSHE1NG-Contig2073--.Lu0910.pre-miRNA:1234
	ugaaaggcaagggccuuuuucccccccggguuugguccccccuucaaaaaaagcgaaauuuaaaaggaaauuuuucuuuucucuaaaaacccaagaaggggaaaaauuuuccuuugaaaaggggccgggguugaagggguuuuuuuuuuuuugggcgucaaccgcccccccaaaaaauauauuguuuuaucuccaaggggaaaaggggagggggguuuuuuuuuuuuuguuuuccccgga
	.(((((((....)))))))......(((((....(((((((((((((.....((........((((((((((((((((((((...........))))))))))))..))))))))........)).....))))))))).............))))...((((.(((((((..(((((.....))))).((((....))))...)))).))).)))).................))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig2073--.951.0	is_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	9.56190616666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucc-------------ccccuucaaaaaaagcgaaauuuaaaaggaaa--uuuuucuuuucu
            ++++|||||||||||||+++++++++-----++--------++++++++||++++++++++++
            ++++-------------+++++++++-----++--------++++++++--++++++++++++
    REV:    cggguuuuuuuuuuuuuggggaaguuggggccggggaaaaguuuccuuuuaaaaaggggaaga
                                              *********************	35:::55	22--40	>>LUSHE1NG-Contig2073--.Lu0910.pre-miRNA:1235.miRNA:6698	aaauuuaaaaggaaa--uuuu
                                                *********************	37:::57	24--42	>>LUSHE1NG-Contig2073--.Lu0910.pre-miRNA:1235.miRNA:6699	auuuaaaaggaaa--uuuuuc
                                               *********************	36:::56	23--41	>>LUSHE1NG-Contig2073--.Lu0910.pre-miRNA:1235.miRNA:6700	aauuuaaaaggaaa--uuuuu
                                                 *********************	38:::58	25--43	>>LUSHE1NG-Contig2073--.Lu0910.pre-miRNA:1235.miRNA:6701	uuuaaaaggaaa--uuuuucu
                                                     *********************	42:::62	29--47	>>LUSHE1NG-Contig2073--.Lu0910.pre-miRNA:1235.miRNA:6702	aaaggaaa--uuuuucuuuuc
                                                    *********************	41:::61	28--46	>>LUSHE1NG-Contig2073--.Lu0910.pre-miRNA:1235.miRNA:6703	aaaaggaaa--uuuuucuuuu
>>LUSHE1NG-Contig2073--.Lu0910.pre-miRNA:1235
	cccggguuugguccccccuucaaaaaaagcgaaauuuaaaaggaaauuuuucuuuucucuaaaaacccaagaaggggaaaaauuuuccuuugaaaaggggccgggguugaagggguuuuuuuuuuuuugggcgucaaccgcccccccaaaaaauauauuguuuuaucuccaaggggaaaaggggagggggguuuuuuuuuuuuuguuuuccccgga
	.(((((....(((((((((((((.....((........((((((((((((((((((((...........))))))))))))..))))))))........)).....))))))))).............))))...((((.(((((((..(((((.....))))).((((....))))...)))).))).)))).................))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig2226--.463.0	is_MIRNA
	VAL:	1.23	MeanVal:	8.7158755	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cua--caaaaaaauauuccuuuugg--gccccc-cccc
            ++-||++++++++--+++--+++++||++++++|++++
            ++---++++++++--+++||+++++--++++++-++++
    REV:    gagggguuuuuuuuaaag--aaaccugcgggggcgggg
                 *********************	6:::26	4--23	>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1236.miRNA:6704	caaaaaaauauuccuuuugg-
                *********************	5:::25	4--23	>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1236.miRNA:6705	-caaaaaaauauuccuuuugg
                  *********************	7:::27	5--23	>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1236.miRNA:6706	aaaaaaauauuccuuuugg--
                   *********************	8:::28	6--24	>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1236.miRNA:6707	aaaaaauauuccuuuugg--g
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1236.miRNA:6708	--caaaaaaauauuccuuuug
>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1236
	accugucgccgacgagcuuggcguuggcugauaauggaaaacuacaaaaaaauauuccuuuugggcccccccccgggaaaaaaccaaacuuuuucccccccgggcgacaaccccccggggaggggagugaggggggcgggggcguccaaagaaauuuuuuuuggggagggggguggccacaaauaacccca
	.(((((((((((((.......))))))).))))..))....((.((((((((..(((..(((((((((((((((.((......))...((((((((((((((((.........))))))).)))))).))).)))).))))))..))))))))..))))))))...)).(((((...........))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig2226--.469.0	is_MIRNA
	VAL:	1.23	MeanVal:	8.7158755	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cua--caaaaaaauauuccuuuugg--gccccc-cccc
            ++-||++++++++--+++--+++++||++++++|++++
            ++---++++++++--+++||+++++--++++++-++++
    REV:    gagggguuuuuuuuaaag--aaaccugcgggggcgggg
                 *********************	6:::26	4--23	>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1237.miRNA:6709	caaaaaaauauuccuuuugg-
                *********************	5:::25	4--23	>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1237.miRNA:6710	-caaaaaaauauuccuuuugg
                  *********************	7:::27	5--23	>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1237.miRNA:6711	aaaaaaauauuccuuuugg--
                   *********************	8:::28	6--24	>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1237.miRNA:6712	aaaaaauauuccuuuugg--g
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1237.miRNA:6713	--caaaaaaauauuccuuuug
>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1237
	cgccgacgagcuuggcguuggcugauaauggaaaacuacaaaaaaauauuccuuuugggcccccccccgggaaaaaaccaaacuuuuucccccccgggcgacaaccccccggggaggggagugaggggggcgggggcguccaaagaaauuuuuuuuggggagggggguggccacaaauaacccca
	.(((((((.......))))))).............((.((((((((..(((..(((((((((((((((.((......))...((((((((((((((((.........))))))).)))))).))).)))).))))))..))))))))..))))))))...)).(((((...........))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig2226--.503.0	is_MIRNA
	VAL:	1.23	MeanVal:	8.7158755	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cua--caaaaaaauauuccuuuugg--gccccc-cccc
            ++-||++++++++--+++--+++++||++++++|++++
            ++---++++++++--+++||+++++--++++++-++++
    REV:    gagggguuuuuuuuaaag--aaaccugcgggggcgggg
                 *********************	6:::26	4--23	>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1238.miRNA:6714	caaaaaaauauuccuuuugg-
                *********************	5:::25	4--23	>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1238.miRNA:6715	-caaaaaaauauuccuuuugg
                  *********************	7:::27	5--23	>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1238.miRNA:6716	aaaaaaauauuccuuuugg--
                   *********************	8:::28	6--24	>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1238.miRNA:6717	aaaaaauauuccuuuugg--g
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1238.miRNA:6718	--caaaaaaauauuccuuuug
>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1238
	acuacaaaaaaauauuccuuuugggcccccccccgggaaaaaaccaaacuuuuucccccccgggcgacaaccccccggggaggggagugaggggggcgggggcguccaaagaaauuuuuuuuggggagggggguggccacaaauaacccca
	.((.((((((((..(((..(((((((((((((((.((......))...((((((((((((((((.........))))))).)))))).))).)))).))))))..))))))))..))))))))...)).(((((...........))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig2226--.506.0	is_MIRNA
	VAL:	2.37	MeanVal:	8.40366666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caaaaaaauauuccuuuugg--gccccc-cccc
            ++++++++--+++--+++++||++++++|++++
            ++++++++--+++||+++++--++++++-++++
    REV:    guuuuuuuuaaag--aaaccugcgggggcgggg
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1239.miRNA:6719	aaaaaaauauuccuuuugg--
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1239.miRNA:6720	aaaaaauauuccuuuugg--g
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1239.miRNA:6721	aaaaauauuccuuuugg--gc
>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1239
	acaaaaaaauauuccuuuugggcccccccccgggaaaaaaccaaacuuuuucccccccgggcgacaaccccccggggaggggagugaggggggcgggggcguccaaagaaauuuuuuuuggggagggggguggccacaaauaacccca
	.((((((((..(((..(((((((((((((((.((......))...((((((((((((((((.........))))))).)))))).))).)))).))))))..))))))))..))))))))......(((((...........))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig2226--.506.1	is_MIRNA
	VAL:	2.37	MeanVal:	8.40366666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caaaaaaauauuccuuuugg--gccccc-cccc
            ++++++++--+++--+++++||++++++|++++
            ++++++++--+++||+++++--++++++-++++
    REV:    guuuuuuuuaaag--aaaccugcgggggcgggg
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1240.miRNA:6722	aaaaaaauauuccuuuugg--
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1240.miRNA:6723	aaaaaauauuccuuuugg--g
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1240.miRNA:6724	aaaaauauuccuuuugg--gc
>>LUSHE1NG-Contig2226--.Lu0910.pre-miRNA:1240
	acaaaaaaauauuccuuuugggcccccccccgggaaaaaaccaaacuuuuucccccccgggcgacaaccccccggggaggggagugaggggggcgggggcguccaaagaaauuuuuuuuggggagggggguggccacaaauaacccca
	.((((((((..(((..(((((((((((((((.((......))...((((((((((((((((.........))))))).)))))).))).)))).))))))..))))))))..))))))))....((((..((....)).....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig256--.914.0	is_MIRNA
	VAL:	1.27	MeanVal:	14.086016	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaagaaaauuuuggaacaaaaaggcccc-ccaaaaggcccggaacacc
            +++--++----++++++++-+++++-+++++|++++---++++++----++
            +++--++--||++++++++-+++++-+++++-++++|||++++++-|||++
    REV:    cccccuccg--gagaucuuuuuuuuguggggugguu---ugggccc---gg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-Contig256--.Lu0910.pre-miRNA:1241.miRNA:6725	aaagaaaauuuuggaacaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-Contig256--.Lu0910.pre-miRNA:1241.miRNA:6726	aagaaaauuuuggaacaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-Contig256--.Lu0910.pre-miRNA:1241.miRNA:6727	gaaagaaaauuuuggaacaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-Contig256--.Lu0910.pre-miRNA:1241.miRNA:6728	ggaaagaaaauuuuggaacaa
                           *********************	16:::36	16--35	>>LUSHE1NG-Contig256--.Lu0910.pre-miRNA:1241.miRNA:6729	ggaacaaaaaggcccc-ccaa
                            *********************	17:::37	17--36	>>LUSHE1NG-Contig256--.Lu0910.pre-miRNA:1241.miRNA:6730	gaacaaaaaggcccc-ccaaa
>>LUSHE1NG-Contig256--.Lu0910.pre-miRNA:1241
	cgguaaagggggucgaauuucaaaacuuacggggccggcguuuauaccccccgagagggcggggaaaaacgguuuuucccccaaaaacccggggaaaaccccagggaaagaaaauuuuggaacaaaaaggccccccaaaaggcccggaacacccaaaaaaaggcccggguuuggugggguguuuuuuuucuagaggccucccccccccccgcggcaaagcaccacacaaaaaaacaacacccccacaaccagaaaagggggggggaaaccccccccc
	.(((...((((((............(((.(((((..((........))))))).))).((((((......((((((((((..........))))))))))...(((..((....((((((((.(((((.(((((((((...((((((....((........)).)))))))))).))))).))))).))))))))..))..)))..))))))..........................))))))...)))......((((((((....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig256--.920.0	is_MIRNA
	VAL:	1.27	MeanVal:	14.086016	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaagaaaauuuuggaacaaaaaggcccc-ccaaaaggcccggaacacc
            +++--++----++++++++-+++++-+++++|++++---++++++----++
            +++--++--||++++++++-+++++-+++++-++++|||++++++-|||++
    REV:    cccccuccg--gagaucuuuuuuuuguggggugguu---ugggccc---gg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-Contig256--.Lu0910.pre-miRNA:1242.miRNA:6731	aaagaaaauuuuggaacaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-Contig256--.Lu0910.pre-miRNA:1242.miRNA:6732	aagaaaauuuuggaacaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-Contig256--.Lu0910.pre-miRNA:1242.miRNA:6733	gaaagaaaauuuuggaacaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-Contig256--.Lu0910.pre-miRNA:1242.miRNA:6734	ggaaagaaaauuuuggaacaa
                           *********************	16:::36	16--35	>>LUSHE1NG-Contig256--.Lu0910.pre-miRNA:1242.miRNA:6735	ggaacaaaaaggcccc-ccaa
                            *********************	17:::37	17--36	>>LUSHE1NG-Contig256--.Lu0910.pre-miRNA:1242.miRNA:6736	gaacaaaaaggcccc-ccaaa
>>LUSHE1NG-Contig256--.Lu0910.pre-miRNA:1242
	agggggucgaauuucaaaacuuacggggccggcguuuauaccccccgagagggcggggaaaaacgguuuuucccccaaaaacccggggaaaaccccagggaaagaaaauuuuggaacaaaaaggccccccaaaaggcccggaacacccaaaaaaaggcccggguuuggugggguguuuuuuuucuagaggccucccccccccccgcggcaaagcaccacacaaaaaaacaacacccccacaaccagaaaagggggggggaaaccccccccc
	.((((((............(((.(((((..((........))))))).))).((((((......((((((((((..........))))))))))...(((..((....((((((((.(((((.(((((((((...((((((....((........)).)))))))))).))))).))))).))))))))..))..)))..))))))..........................))))))............((((((((....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig329--.1008.0	is_MIRNA
	VAL:	4.27	MeanVal:	47.9430975	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaggaaaaccccgggu-gguuuuucaaacacaa--aaacccccacaccc
            ++++++++++++++-+++-|++-++++++-------||++++++++---+++
            ++++++++++++++-+++--++-++++++---------++++++++|||+++
    REV:    uuuuuuuuuuugggccccuucccaaaaguguagaaaacuuuggggg---ggg
                           *********************	16:::36	16--35	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1243.miRNA:6737	gggu-gguuuuucaaacacaa
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1243.miRNA:6738	ccgggu-gguuuuucaaacac
                          *********************	15:::35	15--34	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1243.miRNA:6739	cgggu-gguuuuucaaacaca
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1243.miRNA:6740	gguuuuucaaacacaa--aaa
                                 *********************	22:::42	21--39	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1243.miRNA:6741	guuuuucaaacacaa--aaac
                                   *********************	24:::44	23--41	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1243.miRNA:6742	uuuucaaacacaa--aaaccc
>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1243
	agggcuggagaaccuucucuaaaauccccgcuaaaagcgggcccccaaaagggccaaaaaaggaaaaccccgggugguuuuucaaacacaaaaacccccacacccaaccaaagggggggguuucaaaagaugugaaaacccuuccccggguuuuuuuuuuuuugggggccuuuuuuccccccggccuucucccaccccccccucacaccaaaggggggggcuuuuucuccccccccuuuuuaaaacacaaaaaaaagaagaaagaggaguccuguuguuuuuuuucuuuucuuguuua
	.(((..((((((..............(((((.....)))))........((((((.((((((((((((((.(((.((.((((((.......((((((((...(((.......))))))))))).........)))))).))..))).))))))))))))))..(((((........))))).))))))......(((((((((........)))))))))....))))))..))).......(((((.....(((((((((((((.((......)).)))))))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig329--.1008.1	is_MIRNA
	VAL:	4.27	MeanVal:	47.9430975	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaggaaaaccccgggu-gguuuuucaaacacaa--aaacccccacaccc
            ++++++++++++++-+++-|++-++++++-------||++++++++---+++
            ++++++++++++++-+++--++-++++++---------++++++++|||+++
    REV:    uuuuuuuuuuugggccccuucccaaaaguguagaaaacuuuggggg---ggg
                           *********************	16:::36	16--35	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1244.miRNA:6743	gggu-gguuuuucaaacacaa
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1244.miRNA:6744	ccgggu-gguuuuucaaacac
                          *********************	15:::35	15--34	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1244.miRNA:6745	cgggu-gguuuuucaaacaca
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1244.miRNA:6746	gguuuuucaaacacaa--aaa
                                 *********************	22:::42	21--39	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1244.miRNA:6747	guuuuucaaacacaa--aaac
                                   *********************	24:::44	23--41	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1244.miRNA:6748	uuuucaaacacaa--aaaccc
>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1244
	agggcuggagaaccuucucuaaaauccccgcuaaaagcgggcccccaaaagggccaaaaaaggaaaaccccgggugguuuuucaaacacaaaaacccccacacccaaccaaagggggggguuucaaaagaugugaaaacccuuccccggguuuuuuuuuuuuugggggccuuuuuuccccccggccuucucccaccccccccucacaccaaaggggggggcuuuuucuccccccccuuuuuaaaacacaaaaaaaagaagaaagaggaguccuguuguuuuuuuucuuuucuuguuua
	.(((..(((((...............(((((.....))))).........(((((.((((((((((((((.(((.((.((((((.......((((((((...(((.......))))))))))).........)))))).))..))).))))))))))))))..(((((........))))).))))))))))..)))............(((((((((((........)))))))))))...(((((.....(((((((((((((.((......)).)))))))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig329--.1014.0	is_MIRNA
	VAL:	4.27	MeanVal:	47.9430975	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaggaaaaccccgggu-gguuuuucaaacacaa--aaacccccacaccc
            ++++++++++++++-+++-|++-++++++-------||++++++++---+++
            ++++++++++++++-+++--++-++++++---------++++++++|||+++
    REV:    uuuuuuuuuuugggccccuucccaaaaguguagaaaacuuuggggg---ggg
                           *********************	16:::36	16--35	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1245.miRNA:6749	gggu-gguuuuucaaacacaa
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1245.miRNA:6750	ccgggu-gguuuuucaaacac
                          *********************	15:::35	15--34	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1245.miRNA:6751	cgggu-gguuuuucaaacaca
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1245.miRNA:6752	gguuuuucaaacacaa--aaa
                                 *********************	22:::42	21--39	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1245.miRNA:6753	guuuuucaaacacaa--aaac
                                   *********************	24:::44	23--41	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1245.miRNA:6754	uuuucaaacacaa--aaaccc
>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1245
	ggagaaccuucucuaaaauccccgcuaaaagcgggcccccaaaagggccaaaaaaggaaaaccccgggugguuuuucaaacacaaaaacccccacacccaaccaaagggggggguuucaaaagaugugaaaacccuuccccggguuuuuuuuuuuuugggggccuuuuuuccccccggccuucucccaccccccccucacaccaaaggggggggcuuuuucuccccccccuuuu
	((((((..............(((((.....)))))........((((((.((((((((((((((.(((.((.((((((.......((((((((...(((.......))))))))))).........)))))).))..))).))))))))))))))..(((((........))))).))))))......(((((((((........)))))))))....))))))..........

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig329--.1014.1	is_MIRNA
	VAL:	4.27	MeanVal:	47.9430975	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaggaaaaccccgggu-gguuuuucaaacacaa--aaacccccacaccc
            ++++++++++++++-+++-|++-++++++-------||++++++++---+++
            ++++++++++++++-+++--++-++++++---------++++++++|||+++
    REV:    uuuuuuuuuuugggccccuucccaaaaguguagaaaacuuuggggg---ggg
                           *********************	16:::36	16--35	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1246.miRNA:6755	gggu-gguuuuucaaacacaa
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1246.miRNA:6756	ccgggu-gguuuuucaaacac
                          *********************	15:::35	15--34	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1246.miRNA:6757	cgggu-gguuuuucaaacaca
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1246.miRNA:6758	gguuuuucaaacacaa--aaa
                                 *********************	22:::42	21--39	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1246.miRNA:6759	guuuuucaaacacaa--aaac
                                   *********************	24:::44	23--41	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1246.miRNA:6760	uuuucaaacacaa--aaaccc
>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1246
	ggagaaccuucucuaaaauccccgcuaaaagcgggcccccaaaagggccaaaaaaggaaaaccccgggugguuuuucaaacacaaaaacccccacacccaaccaaagggggggguuucaaaagaugugaaaacccuuccccggguuuuuuuuuuuuugggggccuuuuuuccccccggccuucucccaccccccccucacaccaaaggggggggcuuuuucuccccccccuuuu
	(((((...............(((((.....))))).........(((((.((((((((((((((.(((.((.((((((.......((((((((...(((.......))))))))))).........)))))).))..))).))))))))))))))..(((((........))))).)))))))))).................(((((((((((........))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig329--.1033.0	is_MIRNA
	VAL:	4.27	MeanVal:	47.9430975	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaggaaaaccccgggu-gguuuuucaaacacaa--aaacccccacaccc
            ++++++++++++++-+++-|++-++++++-------||++++++++---+++
            ++++++++++++++-+++--++-++++++---------++++++++|||+++
    REV:    uuuuuuuuuuugggccccuucccaaaaguguagaaaacuuuggggg---ggg
                           *********************	16:::36	16--35	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1247.miRNA:6761	gggu-gguuuuucaaacacaa
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1247.miRNA:6762	ccgggu-gguuuuucaaacac
                          *********************	15:::35	15--34	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1247.miRNA:6763	cgggu-gguuuuucaaacaca
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1247.miRNA:6764	gguuuuucaaacacaa--aaa
                                 *********************	22:::42	21--39	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1247.miRNA:6765	guuuuucaaacacaa--aaac
                                   *********************	24:::44	23--41	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1247.miRNA:6766	uuuucaaacacaa--aaaccc
>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1247
	ccccgcuaaaagcgggcccccaaaagggccaaaaaaggaaaaccccgggugguuuuucaaacacaaaaacccccacacccaaccaaagggggggguuucaaaagaugugaaaacccuuccccggguuuuuuuuuuuuugggggccuuuuuuccccccggccuucucccaccccccccucacaccaaaggggggggcuuuuucuccccccccuuuuuaaaacacaaaaaaaagaagaaagaggaguccuguuguuuuuuuucuuuucuuguuua
	.(((((.....)))))........((((((.((((((((((((((.(((.((.((((((.......((((((((...(((.......))))))))))).........)))))).))..))).))))))))))))))..(((((........))))).)))))).....................(((((((((((........)))))))))))...(((((.....(((((((((((((.((......)).)))))))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig329--.1039.0	is_MIRNA
	VAL:	4.27	MeanVal:	47.9430975	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaggaaaaccccgggu-gguuuuucaaacacaa--aaacccccacaccc
            ++++++++++++++-+++-|++-++++++-------||++++++++---+++
            ++++++++++++++-+++--++-++++++---------++++++++|||+++
    REV:    uuuuuuuuuuugggccccuucccaaaaguguagaaaacuuuggggg---ggg
                           *********************	16:::36	16--35	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1248.miRNA:6767	gggu-gguuuuucaaacacaa
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1248.miRNA:6768	ccgggu-gguuuuucaaacac
                          *********************	15:::35	15--34	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1248.miRNA:6769	cgggu-gguuuuucaaacaca
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1248.miRNA:6770	gguuuuucaaacacaa--aaa
                                 *********************	22:::42	21--39	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1248.miRNA:6771	guuuuucaaacacaa--aaac
                                   *********************	24:::44	23--41	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1248.miRNA:6772	uuuucaaacacaa--aaaccc
>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1248
	uaaaagcgggcccccaaaagggccaaaaaaggaaaaccccgggugguuuuucaaacacaaaaacccccacacccaaccaaagggggggguuucaaaagaugugaaaacccuuccccggguuuuuuuuuuuuugggggccuuuuuuccccccggccuucucccaccccccccucacaccaaaggggggggcuuuuucuccccccccuuuuu
	.(((((.(((........((((((.((((((((((((((.(((.((.((((((.......((((((((...(((.......))))))))))).........)))))).))..))).))))))))))))))..(((((........))))).))))))......(((((((((........)))))))))...........))).))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig329--.1056.0	is_MIRNA
	VAL:	4.27	MeanVal:	47.9430975	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaggaaaaccccgggu-gguuuuucaaacacaa--aaacccccacaccc
            ++++++++++++++-+++-|++-++++++-------||++++++++---+++
            ++++++++++++++-+++--++-++++++---------++++++++|||+++
    REV:    uuuuuuuuuuugggccccuucccaaaaguguagaaaacuuuggggg---ggg
                           *********************	16:::36	16--35	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1249.miRNA:6773	gggu-gguuuuucaaacacaa
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1249.miRNA:6774	ccgggu-gguuuuucaaacac
                          *********************	15:::35	15--34	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1249.miRNA:6775	cgggu-gguuuuucaaacaca
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1249.miRNA:6776	gguuuuucaaacacaa--aaa
                                 *********************	22:::42	21--39	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1249.miRNA:6777	guuuuucaaacacaa--aaac
                                   *********************	24:::44	23--41	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1249.miRNA:6778	uuuucaaacacaa--aaaccc
>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1249
	aagggccaaaaaaggaaaaccccgggugguuuuucaaacacaaaaacccccacacccaaccaaagggggggguuucaaaagaugugaaaacccuuccccggguuuuuuuuuuuuugggggccuuuuuuccccccggccuucucccaccccccccucacaccaaaggggggggcuuuuucuccccccccuuuuuaaaacacaaaaaaaagaagaaagaggaguccuguuguuuuuuuucuuuucuuguuua
	.((((((.((((((((((((((.(((.((.((((((.......((((((((...(((.......))))))))))).........)))))).))..))).))))))))))))))..(((((........))))).)))))).....................(((((((((((........)))))))))))...(((((.....(((((((((((((.((......)).)))))))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig329--.959.0	is_MIRNA
	VAL:	4.27	MeanVal:	47.9430975	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaggaaaaccccgggu-gguuuuucaaacacaa--aaacccccacaccc
            ++++++++++++++-+++-|++-++++++-------||++++++++---+++
            ++++++++++++++-+++--++-++++++---------++++++++|||+++
    REV:    uuuuuuuuuuugggccccuucccaaaaguguagaaaacuuuggggg---ggg
                           *********************	16:::36	16--35	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1250.miRNA:6779	gggu-gguuuuucaaacacaa
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1250.miRNA:6780	ccgggu-gguuuuucaaacac
                          *********************	15:::35	15--34	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1250.miRNA:6781	cgggu-gguuuuucaaacaca
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1250.miRNA:6782	gguuuuucaaacacaa--aaa
                                 *********************	22:::42	21--39	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1250.miRNA:6783	guuuuucaaacacaa--aaac
                                   *********************	24:::44	23--41	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1250.miRNA:6784	uuuucaaacacaa--aaaccc
>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1250
	cggucucaaacuuccuggagacuggggaaaccuucuccuaaacuaccccagggcuggagaaccuucucuaaaauccccgcuaaaagcgggcccccaaaagggccaaaaaaggaaaaccccgggugguuuuucaaacacaaaaacccccacacccaaccaaagggggggguuucaaaagaugugaaaacccuuccccggguuuuuuuuuuuuugggggccuuuuuuccccccggccuucucccaccccccccucacaccaaaggggggggcuuuuucuccccccccuuu
	.(((............(((((..(((....))))))))............(((..(((((...............(((((.....))))).........(((((.((((((((((((((.(((.((.((((((.......((((((((...(((.......))))))))))).........)))))).))..))).))))))))))))))..(((((........))))).))))))))))..))).........))).((((((((((........)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig329--.975.0	is_MIRNA
	VAL:	4.27	MeanVal:	47.9430975	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaggaaaaccccgggu-gguuuuucaaacacaa--aaacccccacaccc
            ++++++++++++++-+++-|++-++++++-------||++++++++---+++
            ++++++++++++++-+++--++-++++++---------++++++++|||+++
    REV:    uuuuuuuuuuugggccccuucccaaaaguguagaaaacuuuggggg---ggg
                           *********************	16:::36	16--35	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1251.miRNA:6785	gggu-gguuuuucaaacacaa
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1251.miRNA:6786	ccgggu-gguuuuucaaacac
                          *********************	15:::35	15--34	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1251.miRNA:6787	cgggu-gguuuuucaaacaca
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1251.miRNA:6788	gguuuuucaaacacaa--aaa
                                 *********************	22:::42	21--39	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1251.miRNA:6789	guuuuucaaacacaa--aaac
                                   *********************	24:::44	23--41	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1251.miRNA:6790	uuuucaaacacaa--aaaccc
>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1251
	ggagacuggggaaaccuucuccuaaacuaccccagggcuggagaaccuucucuaaaauccccgcuaaaagcgggcccccaaaagggccaaaaaaggaaaaccccgggugguuuuucaaacacaaaaacccccacacccaaccaaagggggggguuucaaaagaugugaaaacccuuccccggguuuuuuuuuuuuugggggccuuuuuuccccccggccuucucccaccccccccucacaccaaaggggggggcuuuuucuccccccccuuuu
	(((((..(((....))))))))............(((..(((((...............(((((.....))))).........(((((.((((((((((((((.(((.((.((((((.......((((((((...(((.......))))))))))).........)))))).))..))).))))))))))))))..(((((........))))).))))))))))..)))............(((((((((((........))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig329--.975.1	is_MIRNA
	VAL:	4.27	MeanVal:	47.9430975	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaggaaaaccccgggu-gguuuuucaaacacaa--aaacccccacaccc
            ++++++++++++++-+++-|++-++++++-------||++++++++---+++
            ++++++++++++++-+++--++-++++++---------++++++++|||+++
    REV:    uuuuuuuuuuugggccccuucccaaaaguguagaaaacuuuggggg---ggg
                           *********************	16:::36	16--35	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1252.miRNA:6791	gggu-gguuuuucaaacacaa
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1252.miRNA:6792	ccgggu-gguuuuucaaacac
                          *********************	15:::35	15--34	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1252.miRNA:6793	cgggu-gguuuuucaaacaca
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1252.miRNA:6794	gguuuuucaaacacaa--aaa
                                 *********************	22:::42	21--39	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1252.miRNA:6795	guuuuucaaacacaa--aaac
                                   *********************	24:::44	23--41	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1252.miRNA:6796	uuuucaaacacaa--aaaccc
>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1252
	ggagacuggggaaaccuucuccuaaacuaccccagggcuggagaaccuucucuaaaauccccgcuaaaagcgggcccccaaaagggccaaaaaaggaaaaccccgggugguuuuucaaacacaaaaacccccacacccaaccaaagggggggguuucaaaagaugugaaaacccuuccccggguuuuuuuuuuuuugggggccuuuuuuccccccggccuucucccaccccccccucacaccaaaggggggggcuuuuucuccccccccuuuu
	(((((..(((....))))))))............(((..((((((..............(((((.....)))))........((((((.((((((((((((((.(((.((.((((((.......((((((((...(((.......))))))))))).........)))))).))..))).))))))))))))))..(((((........))))).))))))......(((((((((........)))))))))....))))))..))).....

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig329--.982.0	is_MIRNA
	VAL:	4.27	MeanVal:	47.9430975	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaggaaaaccccgggu-gguuuuucaaacacaa--aaacccccacaccc
            ++++++++++++++-+++-|++-++++++-------||++++++++---+++
            ++++++++++++++-+++--++-++++++---------++++++++|||+++
    REV:    uuuuuuuuuuugggccccuucccaaaaguguagaaaacuuuggggg---ggg
                           *********************	16:::36	16--35	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1253.miRNA:6797	gggu-gguuuuucaaacacaa
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1253.miRNA:6798	ccgggu-gguuuuucaaacac
                          *********************	15:::35	15--34	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1253.miRNA:6799	cgggu-gguuuuucaaacaca
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1253.miRNA:6800	gguuuuucaaacacaa--aaa
                                 *********************	22:::42	21--39	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1253.miRNA:6801	guuuuucaaacacaa--aaac
                                   *********************	24:::44	23--41	>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1253.miRNA:6802	uuuucaaacacaa--aaaccc
>>LUSHE1NG-Contig329--.Lu0910.pre-miRNA:1253
	ggggaaaccuucuccuaaacuaccccagggcuggagaaccuucucuaaaauccccgcuaaaagcgggcccccaaaagggccaaaaaaggaaaaccccgggugguuuuucaaacacaaaaacccccacacccaaccaaagggggggguuucaaaagaugugaaaacccuuccccggguuuuuuuuuuuuugggggccuuuuuuccccccggccuucucccaccccccccucacaccaaaggggggggcuuuuucuccccccccuuuu
	((((.......................(((.((((((....)))))).....(((((.....)))))..)))...((((((.((((((((((((((.(((.((.((((((.......((((((((...(((.......))))))))))).........)))))).))..))).))))))))))))))..(((((........))))).))))))..........)))).......(((((((((((........))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig643--.905.0	is_MIRNA
	VAL:	5.15	MeanVal:	13.6402408333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaagcug-gaagaugu-----cguaaauu
            ++++-++++++|++++++++|||||++--++++
            ++++-++++++-++++++++-----++--++++
    REV:    ccuucuucgacucuucuacgagaaagcccuuaa
             *********************	2:::22	2--19	>>LUSHE1NG-Contig643--.Lu0910.pre-miRNA:1254.miRNA:6803	gaaaaagcug-gaagaugu--
              *********************	3:::23	3--19	>>LUSHE1NG-Contig643--.Lu0910.pre-miRNA:1254.miRNA:6804	aaaaagcug-gaagaugu---
>>LUSHE1NG-Contig643--.Lu0910.pre-miRNA:1254
	aaccccacuuggauguuggguggaaaaagcuggaagaugucguaaauuugacccuuaauucccgaaagagcaucuucucagcuucuucca
	.((((.((......)).))))((((.((((((((((((((((..((((........))))..)).....)))))))).)))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig971--.1216.0	is_MIRNA
	VAL:	6.50	MeanVal:	77.76265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccccccuaaaaaggg-guuuuuuuccccuu-uucccucccggg
            +++++++++-+++----|++-+++++++++--|+++++----+++
            +++++++++-+++-----++-+++++++++---+++++----+++
    REV:    cgggggggaauuugagaauauaaaaagggguuuaagggcuuaccc
                                 *********************	22:::42	21--40	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1255.miRNA:6805	uuuuuccccuu-uucccuccc
                                  *********************	23:::43	22--41	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1255.miRNA:6806	uuuuccccuu-uucccucccg
                                   *********************	24:::44	23--42	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1255.miRNA:6807	uuuccccuu-uucccucccgg
                                *********************	21:::41	20--39	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1255.miRNA:6808	uuuuuuccccuu-uucccucc
                               *********************	20:::40	19--38	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1255.miRNA:6809	uuuuuuuccccuu-uucccuc
                                    *********************	25:::45	24--43	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1255.miRNA:6810	uuccccuu-uucccucccggg
>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1255
	cggauugguccccaucggaaucccagguucccuauuggcccccccuaaaaagggguuuuuuuccccuuuucccucccgggaacuuuggaccccauucgggaauuuggggaaaaauauaagaguuuaagggggggcgccccccuuucuuccccgaaaaaaacagaaaaaaaaauuaaaccccgccccccuuucuuuugggggaagagagaaagaaaaaggggggaaaaaaaaaaauaagggggguuuauccc
	.((((..((((((...(((((.....)))))......(((((((((.(((....((.(((((((((..(((((....(((..........)))....)))))...))))))))).)).....))).))))))))).((((((((((((((((.(((.....(((((......................)))))))).))))))))..........))))))))...............))))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig971--.1216.1	is_MIRNA
	VAL:	6.50	MeanVal:	77.76265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccccccuaaaaaggg-guuuuuuuccccuu-uucccucccggg
            +++++++++-+++----|++-+++++++++--|+++++----+++
            +++++++++-+++-----++-+++++++++---+++++----+++
    REV:    cgggggggaauuugagaauauaaaaagggguuuaagggcuuaccc
                                 *********************	22:::42	21--40	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1256.miRNA:6811	uuuuuccccuu-uucccuccc
                                  *********************	23:::43	22--41	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1256.miRNA:6812	uuuuccccuu-uucccucccg
                                   *********************	24:::44	23--42	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1256.miRNA:6813	uuuccccuu-uucccucccgg
                                *********************	21:::41	20--39	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1256.miRNA:6814	uuuuuuccccuu-uucccucc
                               *********************	20:::40	19--38	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1256.miRNA:6815	uuuuuuuccccuu-uucccuc
                                    *********************	25:::45	24--43	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1256.miRNA:6816	uuccccuu-uucccucccggg
>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1256
	cggauugguccccaucggaaucccagguucccuauuggcccccccuaaaaagggguuuuuuuccccuuuucccucccgggaacuuuggaccccauucgggaauuuggggaaaaauauaagaguuuaagggggggcgccccccuuucuuccccgaaaaaaacagaaaaaaaaauuaaaccccgccccccuuucuuuugggggaagagagaaagaaaaaggggggaaaaaaaaaaauaagggggguuuauccc
	.((((..((((((...(((((.....))))).((((.(((((((((.(((....((.(((((((((..(((((....(((..........)))....)))))...))))))))).)).....))).))))))))).((((((((((((((((.(((.....(((((......................)))))))).))))))))..........)))))))).........))))..))))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig971--.1219.0	is_MIRNA
	VAL:	6.50	MeanVal:	77.76265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccccccuaaaaaggg-guuuuuuuccccuu-uucccucccggg
            +++++++++-+++----|++-+++++++++--|+++++----+++
            +++++++++-+++-----++-+++++++++---+++++----+++
    REV:    cgggggggaauuugagaauauaaaaagggguuuaagggcuuaccc
                                 *********************	22:::42	21--40	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1257.miRNA:6817	uuuuuccccuu-uucccuccc
                                  *********************	23:::43	22--41	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1257.miRNA:6818	uuuuccccuu-uucccucccg
                                   *********************	24:::44	23--42	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1257.miRNA:6819	uuuccccuu-uucccucccgg
                                *********************	21:::41	20--39	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1257.miRNA:6820	uuuuuuccccuu-uucccucc
                               *********************	20:::40	19--38	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1257.miRNA:6821	uuuuuuuccccuu-uucccuc
                                    *********************	25:::45	24--43	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1257.miRNA:6822	uuccccuu-uucccucccggg
>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1257
	auugguccccaucggaaucccagguucccuauuggcccccccuaaaaagggguuuuuuuccccuuuucccucccgggaacuuuggaccccauucgggaauuuggggaaaaauauaagaguuuaagggggggcgccccccuuucuuccccgaaaaaaacagaaaaaaaaauuaaaccccgccccccuuucuuuugggggaagagagaaagaaaaaggggggaaaaaaaaaaauaagggggguuuauccccucccuuuuug
	.((..(((((...(((((.....)))))......(((((((((.(((....((.(((((((((..(((((....(((..........)))....)))))...))))))))).)).....))).)))))))))......(((((((((((.(((.....(((((......................)))))))).)))))))))))...........)))))..))....((.((((((((.......)))))))).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig971--.1219.1	is_MIRNA
	VAL:	6.50	MeanVal:	77.76265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccccccuaaaaaggg-guuuuuuuccccuu-uucccucccggg
            +++++++++-+++----|++-+++++++++--|+++++----+++
            +++++++++-+++-----++-+++++++++---+++++----+++
    REV:    cgggggggaauuugagaauauaaaaagggguuuaagggcuuaccc
                                 *********************	22:::42	21--40	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1258.miRNA:6823	uuuuuccccuu-uucccuccc
                                  *********************	23:::43	22--41	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1258.miRNA:6824	uuuuccccuu-uucccucccg
                                   *********************	24:::44	23--42	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1258.miRNA:6825	uuuccccuu-uucccucccgg
                                *********************	21:::41	20--39	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1258.miRNA:6826	uuuuuuccccuu-uucccucc
                               *********************	20:::40	19--38	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1258.miRNA:6827	uuuuuuuccccuu-uucccuc
                                    *********************	25:::45	24--43	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1258.miRNA:6828	uuccccuu-uucccucccggg
>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1258
	auugguccccaucggaaucccagguucccuauuggcccccccuaaaaagggguuuuuuuccccuuuucccucccgggaacuuuggaccccauucgggaauuuggggaaaaauauaagaguuuaagggggggcgccccccuuucuuccccgaaaaaaacagaaaaaaaaauuaaaccccgccccccuuucuuuugggggaagagagaaagaaaaaggggggaaaaaaaaaaauaagggggguuuauccccucccuuuuug
	.((..(((((...(((((.....)))))......(((((((((.(((....((.(((((((((..(((((....(((..........)))....)))))...))))))))).)).....))).)))))))))......(((((((((((.(((.....(((((......................)))))))).)))))))))))...........)))))..)).......((((((((.......))))))))....

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig971--.1223.0	is_MIRNA
	VAL:	6.50	MeanVal:	77.76265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccccccuaaaaaggg-guuuuuuuccccuu-uucccucccggg
            +++++++++-+++----|++-+++++++++--|+++++----+++
            +++++++++-+++-----++-+++++++++---+++++----+++
    REV:    cgggggggaauuugagaauauaaaaagggguuuaagggcuuaccc
                                 *********************	22:::42	21--40	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1259.miRNA:6829	uuuuuccccuu-uucccuccc
                                  *********************	23:::43	22--41	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1259.miRNA:6830	uuuuccccuu-uucccucccg
                                   *********************	24:::44	23--42	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1259.miRNA:6831	uuuccccuu-uucccucccgg
                                *********************	21:::41	20--39	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1259.miRNA:6832	uuuuuuccccuu-uucccucc
                               *********************	20:::40	19--38	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1259.miRNA:6833	uuuuuuuccccuu-uucccuc
                                    *********************	25:::45	24--43	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1259.miRNA:6834	uuccccuu-uucccucccggg
>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1259
	guccccaucggaaucccagguucccuauuggcccccccuaaaaagggguuuuuuuccccuuuucccucccgggaacuuuggaccccauucgggaauuuggggaaaaauauaagaguuuaagggggggcgccccccuuucuuccccgaaaaaaacagaaaaaaaaauuaaaccccgccccccuuucuuuugggggaagagagaaagaaaaaggggggaaaaaaaaaaauaagggggguuuauccccucccuuuuug
	.(((((...(((((.....)))))......(((((((((.(((....((.(((((((((..(((((....(((..........)))....)))))...))))))))).)).....))).)))))))))......(((((((((((.(((.....(((((......................)))))))).)))))))))))...........)))))........((.((((((((.......)))))))).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig971--.1223.1	is_MIRNA
	VAL:	6.50	MeanVal:	77.76265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccccccuaaaaaggg-guuuuuuuccccuu-uucccucccggg
            +++++++++-+++----|++-+++++++++--|+++++----+++
            +++++++++-+++-----++-+++++++++---+++++----+++
    REV:    cgggggggaauuugagaauauaaaaagggguuuaagggcuuaccc
                                 *********************	22:::42	21--40	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1260.miRNA:6835	uuuuuccccuu-uucccuccc
                                  *********************	23:::43	22--41	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1260.miRNA:6836	uuuuccccuu-uucccucccg
                                   *********************	24:::44	23--42	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1260.miRNA:6837	uuuccccuu-uucccucccgg
                                *********************	21:::41	20--39	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1260.miRNA:6838	uuuuuuccccuu-uucccucc
                               *********************	20:::40	19--38	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1260.miRNA:6839	uuuuuuuccccuu-uucccuc
                                    *********************	25:::45	24--43	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1260.miRNA:6840	uuccccuu-uucccucccggg
>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1260
	guccccaucggaaucccagguucccuauuggcccccccuaaaaagggguuuuuuuccccuuuucccucccgggaacuuuggaccccauucgggaauuuggggaaaaauauaagaguuuaagggggggcgccccccuuucuuccccgaaaaaaacagaaaaaaaaauuaaaccccgccccccuuucuuuugggggaagagagaaagaaaaaggggggaaaaaaaaaaauaagggggguuuauccccucccuuuuug
	.(((((...(((((.....)))))......(((((((((.(((....((.(((((((((..(((((....(((..........)))....)))))...))))))))).)).....))).)))))))))......(((((((((((.(((.....(((((......................)))))))).)))))))))))...........)))))...........((((((((.......))))))))....

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig971--.1231.0	is_MIRNA
	VAL:	6.50	MeanVal:	77.76265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccccccuaaaaaggg-guuuuuuuccccuu-uucccucccggg
            +++++++++-+++----|++-+++++++++--|+++++----+++
            +++++++++-+++-----++-+++++++++---+++++----+++
    REV:    cgggggggaauuugagaauauaaaaagggguuuaagggcuuaccc
                                 *********************	22:::42	21--40	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1261.miRNA:6841	uuuuuccccuu-uucccuccc
                                  *********************	23:::43	22--41	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1261.miRNA:6842	uuuuccccuu-uucccucccg
                                   *********************	24:::44	23--42	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1261.miRNA:6843	uuuccccuu-uucccucccgg
                                *********************	21:::41	20--39	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1261.miRNA:6844	uuuuuuccccuu-uucccucc
                               *********************	20:::40	19--38	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1261.miRNA:6845	uuuuuuuccccuu-uucccuc
                                    *********************	25:::45	24--43	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1261.miRNA:6846	uuccccuu-uucccucccggg
>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1261
	cggaaucccagguucccuauuggcccccccuaaaaagggguuuuuuuccccuuuucccucccgggaacuuuggaccccauucgggaauuuggggaaaaauauaagaguuuaagggggggcgccccccuuucuuccccgaaaaaaacagaaaaaaaaauuaaaccccgccccccuuucuuuugggggaagagagaaagaaaaaggggggaaaaaaaaaaauaagggggguuuauccccucccuuuuug
	.(((((.....)))))......(((((((((.(((....((.(((((((((..(((((....(((..........)))....)))))...))))))))).)).....))).))))))))).((((((((((((((((.(((.....(((((......................)))))))).))))))))..........)))))))).........((.((((((((.......)))))))).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig971--.1231.1	is_MIRNA
	VAL:	6.50	MeanVal:	77.76265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccccccuaaaaaggg-guuuuuuuccccuu-uucccucccggg
            +++++++++-+++----|++-+++++++++--|+++++----+++
            +++++++++-+++-----++-+++++++++---+++++----+++
    REV:    cgggggggaauuugagaauauaaaaagggguuuaagggcuuaccc
                                 *********************	22:::42	21--40	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1262.miRNA:6847	uuuuuccccuu-uucccuccc
                                  *********************	23:::43	22--41	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1262.miRNA:6848	uuuuccccuu-uucccucccg
                                   *********************	24:::44	23--42	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1262.miRNA:6849	uuuccccuu-uucccucccgg
                                *********************	21:::41	20--39	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1262.miRNA:6850	uuuuuuccccuu-uucccucc
                               *********************	20:::40	19--38	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1262.miRNA:6851	uuuuuuuccccuu-uucccuc
                                    *********************	25:::45	24--43	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1262.miRNA:6852	uuccccuu-uucccucccggg
>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1262
	cggaaucccagguucccuauuggcccccccuaaaaagggguuuuuuuccccuuuucccucccgggaacuuuggaccccauucgggaauuuggggaaaaauauaagaguuuaagggggggcgccccccuuucuuccccgaaaaaaacagaaaaaaaaauuaaaccccgccccccuuucuuuugggggaagagagaaagaaaaaggggggaaaaaaaaaaauaagggggguuuauccccucccuuuuug
	.(((((.....)))))......(((((((((.(((....((.(((((((((..(((((....(((..........)))....)))))...))))))))).)).....))).))))))))).((((((((((((((((.(((.....(((((......................)))))))).))))))))..........))))))))............((((((((.......))))))))....

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig971--.1235.0	is_MIRNA
	VAL:	6.50	MeanVal:	77.76265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccccccuaaaaaggg-guuuuuuuccccuu-uucccucccggg
            +++++++++-+++----|++-+++++++++--|+++++----+++
            +++++++++-+++-----++-+++++++++---+++++----+++
    REV:    cgggggggaauuugagaauauaaaaagggguuuaagggcuuaccc
                                 *********************	22:::42	21--40	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1263.miRNA:6853	uuuuuccccuu-uucccuccc
                                  *********************	23:::43	22--41	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1263.miRNA:6854	uuuuccccuu-uucccucccg
                                   *********************	24:::44	23--42	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1263.miRNA:6855	uuuccccuu-uucccucccgg
                                *********************	21:::41	20--39	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1263.miRNA:6856	uuuuuuccccuu-uucccucc
                               *********************	20:::40	19--38	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1263.miRNA:6857	uuuuuuuccccuu-uucccuc
                                    *********************	25:::45	24--43	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1263.miRNA:6858	uuccccuu-uucccucccggg
>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1263
	aucccagguucccuauuggcccccccuaaaaagggguuuuuuuccccuuuucccucccgggaacuuuggaccccauucgggaauuuggggaaaaauauaagaguuuaagggggggcgccccccuuucuuccccgaaaaaaacagaaaaaaaaauuaaaccccgccccccuuucuuuugggggaagagagaaagaaaaaggggggaaaaaaaaaaauaagggggguuuauccccucccuuuuug
	.((((.....((((....(((((((((.(((....((.(((((((((..(((((....(((..........)))....)))))...))))))))).)).....))).)))))))))......(((((((((((.(((.....(((((......................)))))))).)))))))))))........))))))))........((.((((((((.......)))))))).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig971--.1235.1	is_MIRNA
	VAL:	6.50	MeanVal:	77.76265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccccccuaaaaaggg-guuuuuuuccccuu-uucccucccggg
            +++++++++-+++----|++-+++++++++--|+++++----+++
            +++++++++-+++-----++-+++++++++---+++++----+++
    REV:    cgggggggaauuugagaauauaaaaagggguuuaagggcuuaccc
                                 *********************	22:::42	21--40	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1264.miRNA:6859	uuuuuccccuu-uucccuccc
                                  *********************	23:::43	22--41	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1264.miRNA:6860	uuuuccccuu-uucccucccg
                                   *********************	24:::44	23--42	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1264.miRNA:6861	uuuccccuu-uucccucccgg
                                *********************	21:::41	20--39	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1264.miRNA:6862	uuuuuuccccuu-uucccucc
                               *********************	20:::40	19--38	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1264.miRNA:6863	uuuuuuuccccuu-uucccuc
                                    *********************	25:::45	24--43	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1264.miRNA:6864	uuccccuu-uucccucccggg
>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1264
	aucccagguucccuauuggcccccccuaaaaagggguuuuuuuccccuuuucccucccgggaacuuuggaccccauucgggaauuuggggaaaaauauaagaguuuaagggggggcgccccccuuucuuccccgaaaaaaacagaaaaaaaaauuaaaccccgccccccuuucuuuugggggaagagagaaagaaaaaggggggaaaaaaaaaaauaagggggguuuauccccucccuuuuug
	.((((.....((((....(((((((((.(((....((.(((((((((..(((((....(((..........)))....)))))...))))))))).)).....))).)))))))))......(((((((((((.(((.....(((((......................)))))))).)))))))))))........))))))))...........((((((((.......))))))))....

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig971--.1239.0	is_MIRNA
	VAL:	6.50	MeanVal:	77.76265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccccccuaaaaaggg-guuuuuuuccccuu-uucccucccggg
            +++++++++-+++----|++-+++++++++--|+++++----+++
            +++++++++-+++-----++-+++++++++---+++++----+++
    REV:    cgggggggaauuugagaauauaaaaagggguuuaagggcuuaccc
                                 *********************	22:::42	21--40	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1265.miRNA:6865	uuuuuccccuu-uucccuccc
                                  *********************	23:::43	22--41	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1265.miRNA:6866	uuuuccccuu-uucccucccg
                                   *********************	24:::44	23--42	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1265.miRNA:6867	uuuccccuu-uucccucccgg
                                *********************	21:::41	20--39	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1265.miRNA:6868	uuuuuuccccuu-uucccucc
                               *********************	20:::40	19--38	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1265.miRNA:6869	uuuuuuuccccuu-uucccuc
                                    *********************	25:::45	24--43	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1265.miRNA:6870	uuccccuu-uucccucccggg
>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1265
	cagguucccuauuggcccccccuaaaaagggguuuuuuuccccuuuucccucccgggaacuuuggaccccauucgggaauuuggggaaaaauauaagaguuuaagggggggcgccccccuuucuuccccgaaaaaaacagaaaaaaaaauuaaaccccgccccccuuucuuuugggggaagagagaaagaaaaaggggggaaaaaaaaaaauaagggggguuuauccccucccuuuuug
	.(((...)))....(((((((((.(((....((.(((((((((..(((((....(((..........)))....)))))...))))))))).)).....))).))))))))).((((((((((((((((.(((.....(((((......................)))))))).))))))))..........)))))))).........((.((((((((.......)))))))).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig971--.1239.1	is_MIRNA
	VAL:	6.50	MeanVal:	77.76265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccccccuaaaaaggg-guuuuuuuccccuu-uucccucccggg
            +++++++++-+++----|++-+++++++++--|+++++----+++
            +++++++++-+++-----++-+++++++++---+++++----+++
    REV:    cgggggggaauuugagaauauaaaaagggguuuaagggcuuaccc
                                 *********************	22:::42	21--40	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1266.miRNA:6871	uuuuuccccuu-uucccuccc
                                  *********************	23:::43	22--41	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1266.miRNA:6872	uuuuccccuu-uucccucccg
                                   *********************	24:::44	23--42	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1266.miRNA:6873	uuuccccuu-uucccucccgg
                                *********************	21:::41	20--39	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1266.miRNA:6874	uuuuuuccccuu-uucccucc
                               *********************	20:::40	19--38	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1266.miRNA:6875	uuuuuuuccccuu-uucccuc
                                    *********************	25:::45	24--43	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1266.miRNA:6876	uuccccuu-uucccucccggg
>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1266
	cagguucccuauuggcccccccuaaaaagggguuuuuuuccccuuuucccucccgggaacuuuggaccccauucgggaauuuggggaaaaauauaagaguuuaagggggggcgccccccuuucuuccccgaaaaaaacagaaaaaaaaauuaaaccccgccccccuuucuuuugggggaagagagaaagaaaaaggggggaaaaaaaaaaauaagggggguuuauccccucccuuuuug
	.(((...)))....(((((((((.(((....((.(((((((((..(((((....(((..........)))....)))))...))))))))).)).....))).))))))))).((((((((((((((((.(((.....(((((......................)))))))).))))))))..........))))))))............((((((((.......))))))))....

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig971--.1253.0	is_MIRNA
	VAL:	6.50	MeanVal:	77.76265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccccccuaaaaaggg-guuuuuuuccccuu-uucccucccggg
            +++++++++-+++----|++-+++++++++--|+++++----+++
            +++++++++-+++-----++-+++++++++---+++++----+++
    REV:    cgggggggaauuugagaauauaaaaagggguuuaagggcuuaccc
                                 *********************	22:::42	21--40	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1267.miRNA:6877	uuuuuccccuu-uucccuccc
                                  *********************	23:::43	22--41	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1267.miRNA:6878	uuuuccccuu-uucccucccg
                                   *********************	24:::44	23--42	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1267.miRNA:6879	uuuccccuu-uucccucccgg
                                *********************	21:::41	20--39	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1267.miRNA:6880	uuuuuuccccuu-uucccucc
                               *********************	20:::40	19--38	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1267.miRNA:6881	uuuuuuuccccuu-uucccuc
                                    *********************	25:::45	24--43	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1267.miRNA:6882	uuccccuu-uucccucccggg
>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1267
	gcccccccuaaaaagggguuuuuuuccccuuuucccucccgggaacuuuggaccccauucgggaauuuggggaaaaauauaagaguuuaagggggggcgccccccuuucuuccccgaaaaaaacagaaaaaaaaauuaaaccccgccccccuuucuuuugggggaagagagaaagaaaaaggggggaaaaaaaaaaauaagggggguuuauccccucccuuuuug
	(((((((((.(((....((.(((((((((..(((((....(((..........)))....)))))...))))))))).)).....))).))))))))).((((((((((((((((.(((.....(((((......................)))))))).))))))))..........)))))))).........((.((((((((.......)))))))).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-Contig971--.1253.1	is_MIRNA
	VAL:	6.50	MeanVal:	77.76265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccccccuaaaaaggg-guuuuuuuccccuu-uucccucccggg
            +++++++++-+++----|++-+++++++++--|+++++----+++
            +++++++++-+++-----++-+++++++++---+++++----+++
    REV:    cgggggggaauuugagaauauaaaaagggguuuaagggcuuaccc
                                 *********************	22:::42	21--40	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1268.miRNA:6883	uuuuuccccuu-uucccuccc
                                  *********************	23:::43	22--41	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1268.miRNA:6884	uuuuccccuu-uucccucccg
                                   *********************	24:::44	23--42	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1268.miRNA:6885	uuuccccuu-uucccucccgg
                                *********************	21:::41	20--39	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1268.miRNA:6886	uuuuuuccccuu-uucccucc
                               *********************	20:::40	19--38	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1268.miRNA:6887	uuuuuuuccccuu-uucccuc
                                    *********************	25:::45	24--43	>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1268.miRNA:6888	uuccccuu-uucccucccggg
>>LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1268
	gcccccccuaaaaagggguuuuuuuccccuuuucccucccgggaacuuuggaccccauucgggaauuuggggaaaaauauaagaguuuaagggggggcgccccccuuucuuccccgaaaaaaacagaaaaaaaaauuaaaccccgccccccuuucuuuugggggaagagagaaagaaaaaggggggaaaaaaaaaaauaagggggguuuauccccucccuuuuug
	(((((((((.(((....((.(((((((((..(((((....(((..........)))....)))))...))))))))).)).....))).))))))))).((((((((((((((((.(((.....(((((......................)))))))).))))))))..........))))))))............((((((((.......))))))))....

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-051-G01-09FEB2007-003--.320.0	is_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	8.656153	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucucuguu----ccc---uugcagcuagugcu------ggccauggucggcagacaca-guu
            +++++++--||||++-|||++++++++---+++||||||++++-+++++++++++-+++|+++
            +++++++------++----++++++++---+++------++++-+++++++++++-+++-+++
    REV:    aggagauuguuuugguaguaacgucgagauugaucguucccggcacuagccgucuaugugcaa
                                                      *********************	43:::63	30--49	>>LUSHE1NG-RP-051-G01-09FEB2007-003--.Lu0910.pre-miRNA:1269.miRNA:6889	cauggucggcagacaca-guu
                                                     *********************	42:::62	29--48	>>LUSHE1NG-RP-051-G01-09FEB2007-003--.Lu0910.pre-miRNA:1269.miRNA:6890	ccauggucggcagacaca-gu
                                                   *********************	40:::60	27--46	>>LUSHE1NG-RP-051-G01-09FEB2007-003--.Lu0910.pre-miRNA:1269.miRNA:6891	ggccauggucggcagacaca-
                                                    *********************	41:::61	28--47	>>LUSHE1NG-RP-051-G01-09FEB2007-003--.Lu0910.pre-miRNA:1269.miRNA:6892	gccauggucggcagacaca-g
                                                  *********************	39:::59	27--46	>>LUSHE1NG-RP-051-G01-09FEB2007-003--.Lu0910.pre-miRNA:1269.miRNA:6893	-ggccauggucggcagacaca
>>LUSHE1NG-RP-051-G01-09FEB2007-003--.Lu0910.pre-miRNA:1269
	cccugugcaaugcaacgaugacacucucccacuucugcccaccuagaaacuagggagaguguaguugcaaagccaauuugcuuguguuucccuuucuuucucugugucgccgcaaagauucucuguucccuugcagcuagugcuggccauggucggcagacacaguugaugaacguguaucugccgaucacggcccuugcuaguuagagcugcaaugaugguuuuguuagaggaaagguuaacgugaaugcuucuugaggccaagguagcauggccaaaagcagcagcagcaacaugauaucaaaacuuagguaggugggaguauaguaguucaagaaaaugggagggaggaggaagcugccaaguguggaaagga
	.(((......((((((....((((((((((..(((((......)))))....)))))))))).))))))...(((....(((((.(((((((((((((((((((((((.((((.....(((((((..((.((((((((...(((((((.(((((((((((.((((((....))).))).))))))))))).))))......)))...))))))))....))......))))))).(((((...((...((((.(((..(((((........)))))..))).))))...))....((....)).)))))......)))))).)))))..............)))))))))).))))))...))))).)))..))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-056-D02-09FEB2007-010--.614.0	is_MIRNA
	VAL:	15.11	MeanVal:	131.594080833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugucuuuacu-----uacgagacuuuuagugaccggaa
            +++-+++++-|||||++--+++++++++++-+++++++
            +++-+++++------++--+++++++++++-+++++++
    REV:    acaaagauguuuuuuaucgucugaaaaucaauggucuu
                            *********************	17:::37	12--32	>>LUSHE1NG-RP-056-D02-09FEB2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1270.miRNA:6894	acgagacuuuuagugaccgga
                             *********************	18:::38	13--33	>>LUSHE1NG-RP-056-D02-09FEB2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1270.miRNA:6895	cgagacuuuuagugaccggaa
                           *********************	16:::36	11--31	>>LUSHE1NG-RP-056-D02-09FEB2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1270.miRNA:6896	uacgagacuuuuagugaccgg
                         *********************	14:::34	11--29	>>LUSHE1NG-RP-056-D02-09FEB2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1270.miRNA:6897	--uacgagacuuuuagugacc
                          *********************	15:::35	11--30	>>LUSHE1NG-RP-056-D02-09FEB2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1270.miRNA:6898	-uacgagacuuuuagugaccg
                        *********************	13:::33	11--28	>>LUSHE1NG-RP-056-D02-09FEB2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1270.miRNA:6899	---uacgagacuuuuagugac
>>LUSHE1NG-RP-056-D02-09FEB2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1270
	augucuuuacuuacgagacuuuuagugaccggaauaggaacuucugguaacuaaaagucugcuauuuuuuguagaaaca
	.(((.(((((.((..(((((((((((.(((((((.......))))))).)))))))))))..))......))))).)))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-056-D02-09FEB2007-010--.616.0	is_MIRNA
	VAL:	15.96	MeanVal:	139.041684666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucuuuacu-----uacgagacuuuuagugaccggaa
            ++-+++++-|||||++--+++++++++++-+++++++
            ++-+++++------++--+++++++++++-+++++++
    REV:    caaagauguuuuuuaucgucugaaaaucaauggucuu
                           *********************	16:::36	11--31	>>LUSHE1NG-RP-056-D02-09FEB2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1271.miRNA:6900	acgagacuuuuagugaccgga
                            *********************	17:::37	12--32	>>LUSHE1NG-RP-056-D02-09FEB2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1271.miRNA:6901	cgagacuuuuagugaccggaa
                          *********************	15:::35	10--30	>>LUSHE1NG-RP-056-D02-09FEB2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1271.miRNA:6902	uacgagacuuuuagugaccgg
                        *********************	13:::33	10--28	>>LUSHE1NG-RP-056-D02-09FEB2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1271.miRNA:6903	--uacgagacuuuuagugacc
                         *********************	14:::34	10--29	>>LUSHE1NG-RP-056-D02-09FEB2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1271.miRNA:6904	-uacgagacuuuuagugaccg
                       *********************	12:::32	10--27	>>LUSHE1NG-RP-056-D02-09FEB2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1271.miRNA:6905	---uacgagacuuuuagugac
>>LUSHE1NG-RP-056-D02-09FEB2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1271
	gucuuuacuuacgagacuuuuagugaccggaauaggaacuucugguaacuaaaagucugcuauuuuuuguagaaaca
	((.(((((.((..(((((((((((.(((((((.......))))))).)))))))))))..))......))))).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-161-E05-17FEB2007-039--.493.0	is_MIRNA
	VAL:	95.07	MeanVal:	1168.407842	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augaagugaugcugcugaucucca-agauu-cugguu
            +++++++++++-++-+++++++--|++---|++-+++
            +++++++++++-++-+++++++---++----++-+++
    REV:    uacuuuacuacuacuacuaggguugucguuugaacaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-161-E05-17FEB2007-039--.Lu0910.pre-miRNA:1272.miRNA:6906	aagugaugcugcugaucucca
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-161-E05-17FEB2007-039--.Lu0910.pre-miRNA:1272.miRNA:6907	gaagugaugcugcugaucucc
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-161-E05-17FEB2007-039--.Lu0910.pre-miRNA:1272.miRNA:6908	ugaagugaugcugcugaucuc
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSHE1NG-RP-161-E05-17FEB2007-039--.Lu0910.pre-miRNA:1272.miRNA:6909	ugaugcugcugaucucca-ag
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSHE1NG-RP-161-E05-17FEB2007-039--.Lu0910.pre-miRNA:1272.miRNA:6910	augcugcugaucucca-agau
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSHE1NG-RP-161-E05-17FEB2007-039--.Lu0910.pre-miRNA:1272.miRNA:6911	ugcugcugaucucca-agauu
>>LUSHE1NG-RP-161-E05-17FEB2007-039--.Lu0910.pre-miRNA:1272
	aaugaagugaugcugcugaucuccaagauucugguuauggaacaaguuugcuguugggaucaucaucaucauuucauccauucuugaagaaggagga
	.(((((((((((.((.(((((((..((...((.(((....))).))....))...))))))).)).)))))))))))((.(((((....))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-181-D11-20FEB2007-089--.423.0	is_MIRNA
	VAL:	3.94	MeanVal:	38.5013438333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uacaaccaaaccuaagcaaauaccugucuucaagua
            +++++-++++-----++-++++++++-----+++++
            +++++|++++----|++|++++++++-||||+++++
    REV:    auguu-guuuauag-ug-uuauggacu----uucau
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-181-D11-20FEB2007-089--.Lu0910.pre-miRNA:1273.miRNA:6912	caaaccuaagcaaauaccugu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-181-D11-20FEB2007-089--.Lu0910.pre-miRNA:1273.miRNA:6913	acaaccaaaccuaagcaaaua
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-181-D11-20FEB2007-089--.Lu0910.pre-miRNA:1273.miRNA:6914	aaccaaaccuaagcaaauacc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-181-D11-20FEB2007-089--.Lu0910.pre-miRNA:1273.miRNA:6915	caaccaaaccuaagcaaauac
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-181-D11-20FEB2007-089--.Lu0910.pre-miRNA:1273.miRNA:6916	accaaaccuaagcaaauaccu
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-181-D11-20FEB2007-089--.Lu0910.pre-miRNA:1273.miRNA:6917	aaaccuaagcaaauaccuguc
>>LUSHE1NG-RP-181-D11-20FEB2007-089--.Lu0910.pre-miRNA:1273
	uuacaaccaaaccuaagcaaauaccugucuucaaguaaaacuuacuuucagguauugugauauuuguuguau
	.(((((.((((.....((.((((((((.....(((((.....))))).))))))))))....))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.395.0	is_MIRNA
	VAL:	2.39	MeanVal:	14.541382	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugaaccagagagagaaauuacagga--gcucgggaagaag-ugauguggcauagaauc
            ++++----+++-++++-----+++++||++++-+++++---|++++++++++--+++++
            ++++--||+++-++++---||+++++--++++-+++++----++++++++++--+++++
    REV:    cacugc--cucccucuacc--guucuuucgaggccuuccauagcuauaccgucgcuuag
                                               *********************	36:::56	34--53	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1274.miRNA:6918	aagaag-ugauguggcauaga
                                                *********************	37:::57	35--54	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1274.miRNA:6919	agaag-ugauguggcauagaa
                    *********************	9:::29	9--27	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1274.miRNA:6920	gagagagaaauuacagga--g
                     *********************	10:::30	10--28	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1274.miRNA:6921	agagagaaauuacagga--gc
                                                 *********************	38:::58	36--55	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1274.miRNA:6922	gaag-ugauguggcauagaau
                                                  *********************	39:::59	37--56	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1274.miRNA:6923	aag-ugauguggcauagaauc
>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1274
	aaaaauggaaaauuugcagaaagaugaagaauuucuauggcgagugaaccagagagagaaauuacaggagcucgggaagaagugauguggcauagaaucuggagguggguuucaucaguugaugcucuucucaaguuuccguggcgauucgcugccauaucgauaccuuccggagcuuucuugccaucucccuccgucacauccauuuuc
	.((((((((....(((((((((.........)))))...))))((((....(((.((((.....(((((((((.(((((...((((((((((..(((((..((((.((((.(((.....))).)))).))))..(((.....))))))))..))))))))))....))))).))))..)))))...)))).)))..)))).)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.430.0	is_MIRNA
	VAL:	2.17	MeanVal:	13.198568	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auggcgagugaaccagagagagaaauuacagga--gcucgggaagaag-ugauguggcauagaauc
            ++++---++++----+++-++++-----+++++||++++-+++++---|++++++++++--+++++
            ++++--|++++--||+++-++++---||+++++--++++-+++++----++++++++++--+++++
    REV:    uaccua-cacugc--cucccucuacc--guucuuucgaggccuuccauagcuauaccgucgcuuag
                                                      *********************	43:::63	41--60	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1275.miRNA:6924	aagaag-ugauguggcauaga
                                                       *********************	44:::64	42--61	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1275.miRNA:6925	agaag-ugauguggcauagaa
                           *********************	16:::36	16--34	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1275.miRNA:6926	gagagagaaauuacagga--g
                            *********************	17:::37	17--35	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1275.miRNA:6927	agagagaaauuacagga--gc
                                                        *********************	45:::65	43--62	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1275.miRNA:6928	gaag-ugauguggcauagaau
                                                         *********************	46:::66	44--63	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1275.miRNA:6929	aag-ugauguggcauagaauc
>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1275
	uauggcgagugaaccagagagagaaauuacaggagcucgggaagaagugauguggcauagaaucuggagguggguuucaucaguugaugcucuucucaaguuuccguggcgauucgcugccauaucgauaccuuccggagcuuucuugccaucucccuccgucacauccauu
	.((((...((((....(((.((((.....(((((((((.(((((...((((((((((..(((((..((((.((((.(((.....))).)))).))))..(((.....))))))))..))))))))))....))))).))))..)))))...)))).)))..))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.437.0	is_MIRNA
	VAL:	2.39	MeanVal:	14.541382	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugaaccagagagagaaauuacagga--gcucgggaagaag-ugauguggcauagaauc
            ++++----+++-++++-----+++++||++++-+++++---|++++++++++--+++++
            ++++--||+++-++++---||+++++--++++-+++++----++++++++++--+++++
    REV:    cacugc--cucccucuacc--guucuuucgaggccuuccauagcuauaccgucgcuuag
                                               *********************	36:::56	34--53	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1276.miRNA:6930	aagaag-ugauguggcauaga
                                                *********************	37:::57	35--54	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1276.miRNA:6931	agaag-ugauguggcauagaa
                    *********************	9:::29	9--27	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1276.miRNA:6932	gagagagaaauuacagga--g
                     *********************	10:::30	10--28	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1276.miRNA:6933	agagagaaauuacagga--gc
                                                 *********************	38:::58	36--55	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1276.miRNA:6934	gaag-ugauguggcauagaau
                                                  *********************	39:::59	37--56	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1276.miRNA:6935	aag-ugauguggcauagaauc
>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1276
	agugaaccagagagagaaauuacaggagcucgggaagaagugauguggcauagaaucuggagguggguuucaucaguugaugcucuucucaaguuuccguggcgauucgcugccauaucgauaccuuccggagcuuucuugccaucucccuccgucaca
	.((((....(((.((((.....(((((((((.(((((...((((((((((..(((((..((((.((((.(((.....))).)))).))))..(((.....))))))))..))))))))))....))))).))))..)))))...)))).)))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.445.0	is_MIRNA
	VAL:	5.00	MeanVal:	29.857164	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagagaaauuacagga--gcucgggaagaag-ugauguggcauagaauc
            +++-++++-----+++++||++++-+++++---|++++++++++--+++++
            +++-++++---||+++++--++++-+++++----++++++++++--+++++
    REV:    cucccucuacc--guucuuucgaggccuuccauagcuauaccgucgcuuag
                                        *********************	29:::49	27--46	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1277.miRNA:6936	agaag-ugauguggcauagaa
                                       *********************	28:::48	26--45	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1277.miRNA:6937	aagaag-ugauguggcauaga
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1277.miRNA:6938	agagagaaauuacagga--gc
                                         *********************	30:::50	28--47	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1277.miRNA:6939	gaag-ugauguggcauagaau
                                          *********************	31:::51	29--48	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1277.miRNA:6940	aag-ugauguggcauagaauc
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1277.miRNA:6941	gagagaaauuacagga--gcu
>>LUSHE1NG-RP-228-D07-05JUN2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1277
	agagagagaaauuacaggagcucgggaagaagugauguggcauagaaucuggagguggguuucaucaguugaugcucuucucaaguuuccguggcgauucgcugccauaucgauaccuuccggagcuuucuugccaucucccucc
	.(((.((((.....(((((((((.(((((...((((((((((..(((((..((((.((((.(((.....))).)))).))))..(((.....))))))))..))))))))))....))))).))))..)))))...)))).))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.397.0	is_MIRNA
	VAL:	1.24	MeanVal:	8.7790235	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugcca-cuuccacccau--accagcaggcaugccuccugggaagccacca-ggcauaccaggaaagc--cuccgg
            ++++---++|++++++-----||+++---++++++++++---++++--++----|+++++-++++++--++||++++++
            ++++--|++-++++++-------+++---++++++++++--|++++--++-----+++++-++++++-|++--++++++
    REV:    ucguua-guagaaggucaagcucuggaccuccguacggacc-uccuaaggguccgccguacgguccuc-cgaaggggcc
                                                              *********************	51:::71	48--67	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1278.miRNA:6942	acca-ggcauaccaggaaagc
                                                             *********************	50:::70	47--66	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1278.miRNA:6943	cacca-ggcauaccaggaaag
                                                           *********************	48:::68	45--64	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1278.miRNA:6944	gccacca-ggcauaccaggaa
                                                            *********************	49:::69	46--65	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1278.miRNA:6945	ccacca-ggcauaccaggaaa
                                                               *********************	52:::72	49--67	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1278.miRNA:6946	cca-ggcauaccaggaaagc-
                                                        *********************	45:::65	42--61	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1278.miRNA:6947	gaagccacca-ggcauaccag
>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1278
	aggcaugccacuuccacccauaccagcaggcaugccuccugggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccgggcauaccggggaagccuccuggcaugccgccugggaauccuccaggcaugccuccaggucucgaacuggaagaugauugcuc
	.((((...((((((((.....(((...((((((((((...((((..((....(((((.((((((..((((((((.....))))))..)).)))))).))))).....))..))))..))))))))))...))).......)))))).))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.404.0	is_MIRNA
	VAL:	1.53	MeanVal:	10.8110015	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ca-cuuccacccau--accagcaggcaugccuccugggaagccacca-ggcauaccaggaaagc--cuccgg
            ++|++++++-----||+++---++++++++++---++++--++----|+++++-++++++--++||++++++
            ++-++++++-------+++---++++++++++--|++++--++-----+++++-++++++-|++--++++++
    REV:    guagaaggucaagcucuggaccuccguacggacc-uccuaaggguccgccguacgguccuc-cgaaggggcc
                                                       *********************	44:::64	41--60	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1279.miRNA:6948	acca-ggcauaccaggaaagc
                                                      *********************	43:::63	40--59	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1279.miRNA:6949	cacca-ggcauaccaggaaag
                                                    *********************	41:::61	38--57	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1279.miRNA:6950	gccacca-ggcauaccaggaa
                                                     *********************	42:::62	39--58	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1279.miRNA:6951	ccacca-ggcauaccaggaaa
                                                        *********************	45:::65	42--60	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1279.miRNA:6952	cca-ggcauaccaggaaagc-
                                                 *********************	38:::58	35--54	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1279.miRNA:6953	gaagccacca-ggcauaccag
>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1279
	ccacuuccacccauaccagcaggcaugccuccugggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccgggcauaccggggaagccuccuggcaugccgccugggaauccuccaggcaugccuccaggucucgaacuggaagauga
	.((((((((.....(((...((((((((((...((((..((....(((((.((((((..((((((((.....))))))..)).)))))).))))).....))..))))..))))))))))...))).......)))))).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.406.0	is_MIRNA
	VAL:	1.63	MeanVal:	11.531546	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuccacccau--accagcaggcaugccuccugggaagccacca-ggcauaccaggaaagc--cuccgg
            ++++++-----||+++---++++++++++---++++--++----|+++++-++++++--++||++++++
            ++++++-------+++---++++++++++--|++++--++-----+++++-++++++-|++--++++++
    REV:    gaaggucaagcucuggaccuccguacggacc-uccuaaggguccgccguacgguccuc-cgaaggggcc
                                                    *********************	41:::61	39--58	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1280.miRNA:6954	acca-ggcauaccaggaaagc
                                                   *********************	40:::60	38--57	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1280.miRNA:6955	cacca-ggcauaccaggaaag
                                                 *********************	38:::58	36--55	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1280.miRNA:6956	gccacca-ggcauaccaggaa
                                                  *********************	39:::59	37--56	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1280.miRNA:6957	ccacca-ggcauaccaggaaa
                                                     *********************	42:::62	40--58	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1280.miRNA:6958	cca-ggcauaccaggaaagc-
                                              *********************	35:::55	33--52	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1280.miRNA:6959	gaagccacca-ggcauaccag
>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1280
	acuuccacccauaccagcaggcaugccuccugggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccgggcauaccggggaagccuccuggcaugccgccugggaauccuccaggcaugccuccaggucucgaacuggaaga
	.((((((.....(((...((((((((((...((((..((....(((((.((((((..((((((((.....))))))..)).)))))).))))).....))..))))..))))))))))...))).......)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.420.0	is_MIRNA
	VAL:	1.28	MeanVal:	9.043294	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugccuccugggaagccacca-ggcauaccaggaaagc--cuccgg
            +++++++++---++++--++----|+++++-++++++--++||++++++
            +++++++++--|++++--++-----+++++-++++++-|++--++++++
    REV:    ccguacggacc-uccuaaggguccgccguacgguccuc-cgaaggggcc
                               *********************	20:::40	20--39	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1281.miRNA:6960	cacca-ggcauaccaggaaag
                                *********************	21:::41	21--40	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1281.miRNA:6961	acca-ggcauaccaggaaagc
                             *********************	18:::38	18--37	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1281.miRNA:6962	gccacca-ggcauaccaggaa
                              *********************	19:::39	19--38	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1281.miRNA:6963	ccacca-ggcauaccaggaaa
                                 *********************	22:::42	22--40	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1281.miRNA:6964	cca-ggcauaccaggaaagc-
                          *********************	15:::35	15--34	>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1281.miRNA:6965	gaagccacca-ggcauaccag
>>LUSHE1NG-RP-232-B05-04JUN2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1281
	cagcaggcaugccuccugggaagccaccaggcauaccaggaaagccuccgggcauaccggggaagccuccuggcaugccgccugggaauccuccaggcaugccuccaggucucgaacuggaagaugauugcuc
	.(((((((((((((...((((..((....(((((.((((((..((((((((.....))))))..)).)))))).))))).....))..))))..)))))))))(((((........))))).......)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-238-B07-04JUN2007-061--.371.0	is_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	5.381635	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucaucggcgcuaguuuuuu-uacuauuugcu---guuuuugagaugaucgggucu-ccauug
            ++++++++++----++++---|+++----+++-|||++++++++++-+++-+++++-|++-+++
            ++++++++++--||++++----+++--||+++----++++++++++|+++|+++++--++|+++
    REV:    uaaguggucgaa--cagguuuuguguc--acguuuuuaagaacuuu-cua-cuuagucgg-aac
                                   *********************	24:::44	23--40	>>LUSHE1NG-RP-238-B07-04JUN2007-061--.Lu0910.pre-miRNA:1282.miRNA:6966	acuauuugcu---guuuuuga
                                         *********************	30:::50	29--46	>>LUSHE1NG-RP-238-B07-04JUN2007-061--.Lu0910.pre-miRNA:1282.miRNA:6967	ugcu---guuuuugagaugau
                                     *********************	26:::46	25--42	>>LUSHE1NG-RP-238-B07-04JUN2007-061--.Lu0910.pre-miRNA:1282.miRNA:6968	uauuugcu---guuuuugaga
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSHE1NG-RP-238-B07-04JUN2007-061--.Lu0910.pre-miRNA:1282.miRNA:6969	cuaguuuuuu-uacuauuugc
                              *********************	19:::39	19--35	>>LUSHE1NG-RP-238-B07-04JUN2007-061--.Lu0910.pre-miRNA:1282.miRNA:6970	uuu-uacuauuugcu---guu
>>LUSHE1NG-RP-238-B07-04JUN2007-061--.Lu0910.pre-miRNA:1282
	uguucaucggcgcuaguuuuuuuacuauuugcuguuuuugagaugaucgggucuccauugaaacucaaggcugauucaucuuucaagaauuuuugcacuguguuuuggacaagcuggugaaug
	.((((((((((....((((...(((....(((.((((((((((.(((.(((((.((.(((.....)))))..))))))))))))))))))....)))..)))....))))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-242-A05-05JUN2007-047--.506.0	is_MIRNA
	VAL:	15.16	MeanVal:	110.667710833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaggaaaacc--ucuuuggaugaauuaccag
            +++++++---||++++++++-++-+++++++
            +++++++-----++++++++|++|+++++++
    REV:    guucuuugaccuagaaaccu-cu-gaugguc
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-242-A05-05JUN2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1283.miRNA:6971	aggaaaacc--ucuuuggaug
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-242-A05-05JUN2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1283.miRNA:6972	ggaaaacc--ucuuuggauga
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSHE1NG-RP-242-A05-05JUN2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1283.miRNA:6973	gaaaacc--ucuuuggaugaa
                *********************	5:::25	5--23	>>LUSHE1NG-RP-242-A05-05JUN2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1283.miRNA:6974	aaaacc--ucuuuggaugaau
                 *********************	6:::26	6--24	>>LUSHE1NG-RP-242-A05-05JUN2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1283.miRNA:6975	aaacc--ucuuuggaugaauu
                  *********************	7:::27	7--25	>>LUSHE1NG-RP-242-A05-05JUN2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1283.miRNA:6976	aacc--ucuuuggaugaauua
>>LUSHE1NG-RP-242-A05-05JUN2007-047--.Lu0910.pre-miRNA:1283
	guaggaaaaccucuuuggaugaauuaccaggaucucugguagucuccaaagauccaguuucuug
	.(((((((...((((((((.((.(((((((.....))))))))))))))))).....)))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.827.0	is_MIRNA
	VAL:	1.65	MeanVal:	6.84902399999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaacaaccaccg-ccccgcccccccucuuuuuuucucucccc
            +++++++------+++|+++++++++++++++----++++++++++
            +++++++------+++-+++++++++++++++||||++++++++++
    REV:    ucuuuuuucucccggcgggggcgggggggagg----aggagggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1284.miRNA:6977	gaaaaacaaccaccg-ccccg
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1284.miRNA:6978	aaaaacaaccaccg-ccccgc
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1284.miRNA:6979	aaaacaaccaccg-ccccgcc
>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1284
	uuuuuucccccuaagggcccccccccccccccggagggagaacucccaaaaaaaacucgccccccccaggccgagaagggggggaaaacccccccccggaggaaauaaaaaaaaaaccggggggguuuuccccccccggggagaaauauuccaacggaaaaacaaccaccgccccgcccccccucuuuuuuucucucccccucccggggggaggaggagggggggcgggggcggcccucuuuuuucuu
	..(((((((((...(((........)))....)).)))))))(((((........((((.((......)).))))..((((((((((((((((((..((.................))))))))))))))))))))..)))))............(((((((......((((((((((((((((((....((((((((((.....))))))))))))))))))))))))).)))......))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.827.1	is_MIRNA
	VAL:	1.65	MeanVal:	6.84902399999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaacaaccaccg-ccccgcccccccucuuuuuuucucucccc
            +++++++------+++|+++++++++++++++----++++++++++
            +++++++------+++-+++++++++++++++||||++++++++++
    REV:    ucuuuuuucucccggcgggggcgggggggagg----aggagggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1285.miRNA:6980	gaaaaacaaccaccg-ccccg
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1285.miRNA:6981	aaaaacaaccaccg-ccccgc
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1285.miRNA:6982	aaaacaaccaccg-ccccgcc
>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1285
	uuuuuucccccuaagggcccccccccccccccggagggagaacucccaaaaaaaacucgccccccccaggccgagaagggggggaaaacccccccccggaggaaauaaaaaaaaaaccggggggguuuuccccccccggggagaaauauuccaacggaaaaacaaccaccgccccgcccccccucuuuuuuucucucccccucccggggggaggaggagggggggcgggggcggcccucuuuuuucuu
	.(((((((((....(((......(((((....)).)))......)))........((((.((......)).))))..((((((((((((((((((..((.................)))))))))))))))))))).))))))))).........(((((((......((((((((((((((((((....((((((((((.....))))))))))))))))))))))))).)))......))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.868.0	is_MIRNA
	VAL:	1.65	MeanVal:	6.84902399999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaacaaccaccg-ccccgcccccccucuuuuuuucucucccc
            +++++++------+++|+++++++++++++++----++++++++++
            +++++++------+++-+++++++++++++++||||++++++++++
    REV:    ucuuuuuucucccggcgggggcgggggggagg----aggagggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1286.miRNA:6983	gaaaaacaaccaccg-ccccg
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1286.miRNA:6984	aaaaacaaccaccg-ccccgc
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1286.miRNA:6985	aaaacaaccaccg-ccccgcc
>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1286
	acucccaaaaaaaacucgccccccccaggccgagaagggggggaaaacccccccccggaggaaauaaaaaaaaaaccggggggguuuuccccccccggggagaaauauuccaacggaaaaacaaccaccgccccgcccccccucuuuuuuucucucccccucccggggggaggaggagggggggcgggggcggcccucuuuuuucuu
	.(((((........((((.((......)).))))..((((((((((((((((((..((.................))))))))))))))))))))..)))))............(((((((......((((((((((((((((((....((((((((((.....))))))))))))))))))))))))).)))......))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.881.0	is_MIRNA
	VAL:	1.65	MeanVal:	6.84902399999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaacaaccaccg-ccccgcccccccucuuuuuuucucucccc
            +++++++------+++|+++++++++++++++----++++++++++
            +++++++------+++-+++++++++++++++||||++++++++++
    REV:    ucuuuuuucucccggcgggggcgggggggagg----aggagggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1287.miRNA:6986	gaaaaacaaccaccg-ccccg
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1287.miRNA:6987	aaaaacaaccaccg-ccccgc
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1287.miRNA:6988	aaaacaaccaccg-ccccgcc
>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1287
	acucgccccccccaggccgagaagggggggaaaacccccccccggaggaaauaaaaaaaaaaccggggggguuuuccccccccggggagaaauauuccaacggaaaaacaaccaccgccccgcccccccucuuuuuuucucucccccucccggggggaggaggagggggggcgggggcggcccucuuuuuucuu
	.((((.((......)).))))..((((((((((((((((((..((.................))))))))))))))))))))..((((......))))...(((((((......((((((((((((((((((....((((((((((.....))))))))))))))))))))))))).)))......))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.903.0	is_MIRNA
	VAL:	1.65	MeanVal:	6.84902399999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaacaaccaccg-ccccgcccccccucuuuuuuucucucccc
            +++++++------+++|+++++++++++++++----++++++++++
            +++++++------+++-+++++++++++++++||||++++++++++
    REV:    ucuuuuuucucccggcgggggcgggggggagg----aggagggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1288.miRNA:6989	gaaaaacaaccaccg-ccccg
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1288.miRNA:6990	aaaaacaaccaccg-ccccgc
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1288.miRNA:6991	aaaacaaccaccg-ccccgcc
>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1288
	agggggggaaaacccccccccggaggaaauaaaaaaaaaaccggggggguuuuccccccccggggagaaauauuccaacggaaaaacaaccaccgccccgcccccccucuuuuuuucucucccccucccggggggaggaggagggggggcgggggcggcccucuuuuuucuu
	.((((((((((((((((((..((.................))))))))))))))))))))..((((......))))...(((((((......((((((((((((((((((....((((((((((.....))))))))))))))))))))))))).)))......))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.909.0	is_MIRNA
	VAL:	1.65	MeanVal:	6.84902399999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaacaaccaccg-ccccgcccccccucuuuuuuucucucccc
            +++++++------+++|+++++++++++++++----++++++++++
            +++++++------+++-+++++++++++++++||||++++++++++
    REV:    ucuuuuuucucccggcgggggcgggggggagg----aggagggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1289.miRNA:6992	gaaaaacaaccaccg-ccccg
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1289.miRNA:6993	aaaaacaaccaccg-ccccgc
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1289.miRNA:6994	aaaacaaccaccg-ccccgcc
>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1289
	ggaaaacccccccccggaggaaauaaaaaaaaaaccggggggguuuuccccccccggggagaaauauuccaacggaaaaacaaccaccgccccgcccccccucuuuuuuucucucccccucccggggggaggaggagggggggcgggggcggcccucuuuuuucuu
	((((....(((((((((.................)))))))))((((((((....))))))))...))))...(((((((......((((((((((((((((((....((((((((((.....))))))))))))))))))))))))).)))......))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.916.0	is_MIRNA
	VAL:	1.65	MeanVal:	6.84902399999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaacaaccaccg-ccccgcccccccucuuuuuuucucucccc
            +++++++------+++|+++++++++++++++----++++++++++
            +++++++------+++-+++++++++++++++||||++++++++++
    REV:    ucuuuuuucucccggcgggggcgggggggagg----aggagggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1290.miRNA:6995	gaaaaacaaccaccg-ccccg
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1290.miRNA:6996	aaaaacaaccaccg-ccccgc
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1290.miRNA:6997	aaaacaaccaccg-ccccgcc
>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1290
	ccccccccggaggaaauaaaaaaaaaaccggggggguuuuccccccccggggagaaauauuccaacggaaaaacaaccaccgccccgcccccccucuuuuuuucucucccccucccggggggaggaggagggggggcgggggcggcccucuuuuuucuu
	.(((((((((.................)))))))))((((((((....))))))))..........(((((((......((((((((((((((((((....((((((((((.....))))))))))))))))))))))))).)))......))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.942.0	is_MIRNA
	VAL:	1.65	MeanVal:	6.84902399999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaacaaccaccg-ccccgcccccccucuuuuuuucucucccc
            +++++++------+++|+++++++++++++++----++++++++++
            +++++++------+++-+++++++++++++++||||++++++++++
    REV:    ucuuuuuucucccggcgggggcgggggggagg----aggagggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1291.miRNA:6998	gaaaaacaaccaccg-ccccg
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1291.miRNA:6999	aaaaacaaccaccg-ccccgc
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1291.miRNA:7000	aaaacaaccaccg-ccccgcc
>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1291
	accggggggguuuuccccccccggggagaaauauuccaacggaaaaacaaccaccgccccgcccccccucuuuuuuucucucccccucccggggggaggaggagggggggcgggggcggcccucuuuuuucuu
	.(((((((((.....)))))))))((((.....))))...(((((((......((((((((((((((((((....((((((((((.....))))))))))))))))))))))))).)))......))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.951.0	is_MIRNA
	VAL:	1.65	MeanVal:	6.84902399999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaacaaccaccg-ccccgcccccccucuuuuuuucucucccc
            +++++++------+++|+++++++++++++++----++++++++++
            +++++++------+++-+++++++++++++++||||++++++++++
    REV:    ucuuuuuucucccggcgggggcgggggggagg----aggagggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1292.miRNA:7001	gaaaaacaaccaccg-ccccg
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1292.miRNA:7002	aaaaacaaccaccg-ccccgc
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1292.miRNA:7003	aaaacaaccaccg-ccccgcc
>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1292
	guuuuccccccccggggagaaauauuccaacggaaaaacaaccaccgccccgcccccccucuuuuuuucucucccccucccggggggaggaggagggggggcgggggcggcccucuuuuuucuu
	.((((((((....))))))))..........(((((((......((((((((((((((((((....((((((((((.....))))))))))))))))))))))))).)))......))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.965.0	is_MIRNA
	VAL:	1.65	MeanVal:	6.84902399999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaacaaccaccg-ccccgcccccccucuuuuuuucucucccc
            +++++++------+++|+++++++++++++++----++++++++++
            +++++++------+++-+++++++++++++++||||++++++++++
    REV:    ucuuuuuucucccggcgggggcgggggggagg----aggagggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1293.miRNA:7004	gaaaaacaaccaccg-ccccg
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1293.miRNA:7005	aaaaacaaccaccg-ccccgc
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1293.miRNA:7006	aaaacaaccaccg-ccccgcc
>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1293
	gggagaaauauuccaacggaaaaacaaccaccgccccgcccccccucuuuuuuucucucccccucccggggggaggaggagggggggcgggggcggcccucuuuuuucuu
	((((......))))...(((((((......((((((((((((((((((....((((((((((.....))))))))))))))))))))))))).)))......))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.981.0	is_MIRNA
	VAL:	1.65	MeanVal:	6.84902399999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaacaaccaccg-ccccgcccccccucuuuuuuucucucccc
            +++++++------+++|+++++++++++++++----++++++++++
            +++++++------+++-+++++++++++++++||||++++++++++
    REV:    ucuuuuuucucccggcgggggcgggggggagg----aggagggggg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1294.miRNA:7007	gaaaaacaaccaccg-ccccg
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1294.miRNA:7008	aaaaacaaccaccg-ccccgc
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1294.miRNA:7009	aaaacaaccaccg-ccccgcc
>>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.Lu0910.pre-miRNA:1294
	cggaaaaacaaccaccgccccgcccccccucuuuuuuucucucccccucccggggggaggaggagggggggcgggggcggcccucuuuuuucuu
	.(((((((......((((((((((((((((((....((((((((((.....))))))))))))))))))))))))).)))......))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-244-F02-16NOV2007-006--.585.0	is_MIRNA
	VAL:	0.91	MeanVal:	5.11812	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guagcagca-gcccc-cucggaaagggggggccuuuuuuuuaaccuuucccuuuuag-ga
            +++++++++|+++++|++-+++--++++--++----------++++-++++------|++
            +++++++++-+++++-++-+++--++++--++-|||||||||++++-++++-------++
    REV:    cguuguugugcggggcgaaccuccccucuuugc---------uggauggggcuuuuaacu
                 *********************	6:::26	6--24	>>LUSHE1NG-RP-244-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1295.miRNA:7010	agca-gcccc-cucggaaagg
                *********************	5:::25	5--23	>>LUSHE1NG-RP-244-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1295.miRNA:7011	cagca-gcccc-cucggaaag
                   *********************	8:::28	8--26	>>LUSHE1NG-RP-244-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1295.miRNA:7012	ca-gcccc-cucggaaagggg
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSHE1NG-RP-244-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1295.miRNA:7013	gcagca-gcccc-cucggaaa
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-244-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1295.miRNA:7014	agcagca-gcccc-cucggaa
                    *********************	9:::29	9--27	>>LUSHE1NG-RP-244-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1295.miRNA:7015	a-gcccc-cucggaaaggggg
>>LUSHE1NG-RP-244-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1295
	aguagcagcagcccccucggaaagggggggccuuuuuuuuaaccuuucccuuuuaggauuuuucaauuuucgggguaggucguuucuccccuccaagcggggcguguuguugcc
	.((((((((((((((((.(((..((((..((..........((((.((((......((....)).......)))).)))).))..))))..))).)).))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-245-H02-16NOV2007-002--.648.1	is_MIRNA
	VAL:	18.16	MeanVal:	52.6098393333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuacggaaaaacugguccccccuuuuuuuccc
            +++--++++++--++++++++++++++--+++
            +++--++++++-|++++++++++++++--+++
    REV:    aauaacuuuuuu-ucgggggggggaaaggggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-245-H02-16NOV2007-002--.Lu0910.pre-miRNA:1296.miRNA:7016	uacggaaaaacuggucccccc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-245-H02-16NOV2007-002--.Lu0910.pre-miRNA:1296.miRNA:7017	acggaaaaacugguccccccu
>>LUSHE1NG-RP-245-H02-16NOV2007-002--.Lu0910.pre-miRNA:1296
	ucgcccccucacacccuggcccuuuuacggaaaaacugguccccccuuuuuuuccccuuugggggaaagggggggggcuuuuuuucaauaauacucccacccgggagaggauauuuuuuaaauuuuugggggggggggggggggguuuuugccucucccaccaacggggggggggggggggggug
	.(((((((((...((((..((((.(((..((((((..((((((((((((((..(((....)))..)))))))))))))).))))))..)))..(((((.((((((((..((......))...)))))))))))))(((((((((((....))))))))).))...))))..)))).)))))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-245-H02-16NOV2007-002--.663.0	is_MIRNA
	VAL:	16.85	MeanVal:	216.4571565	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggcccuuuuacggaaaaacugguccccccuuuuuuuccc
            +++-----+++--++++++--++++++++++++++--+++
            +++-----+++--++++++-|++++++++++++++--+++
    REV:    acccucauaauaacuuuuuu-ucgggggggggaaaggggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-245-H02-16NOV2007-002--.Lu0910.pre-miRNA:1297.miRNA:7018	ggcccuuuuacggaaaaacug
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-245-H02-16NOV2007-002--.Lu0910.pre-miRNA:1297.miRNA:7019	gcccuuuuacggaaaaacugg
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-245-H02-16NOV2007-002--.Lu0910.pre-miRNA:1297.miRNA:7020	ccuuuuacggaaaaacugguc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-245-H02-16NOV2007-002--.Lu0910.pre-miRNA:1297.miRNA:7021	uuuuacggaaaaacugguccc
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-245-H02-16NOV2007-002--.Lu0910.pre-miRNA:1297.miRNA:7022	uuuacggaaaaacuggucccc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-245-H02-16NOV2007-002--.Lu0910.pre-miRNA:1297.miRNA:7023	cccuuuuacggaaaaacuggu
>>LUSHE1NG-RP-245-H02-16NOV2007-002--.Lu0910.pre-miRNA:1297
	cuggcccuuuuacggaaaaacugguccccccuuuuuuuccccuuugggggaaagggggggggcuuuuuuucaauaauacucccac
	.(((.....(((..((((((..((((((((((((((..(((....)))..)))))))))))))).))))))..))).....))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-246-D11-16NOV2007-089--.560.0	is_MIRNA
	VAL:	2.42	MeanVal:	19.7986965	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cg-auucuaguuuucccaucagca--gcaaaaggauaa
            ++|+++++++++++++--++++++||++----++++++
            ++-+++++++++++++--++++++--++-|||++++++
    REV:    gcguaagaucagaaggaaagucgugaugg---ucuguu
               *********************	4:::24	3--23	>>LUSHE1NG-RP-246-D11-16NOV2007-089--.Lu0910.pre-miRNA:1298.miRNA:7024	auucuaguuuucccaucagca
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-246-D11-16NOV2007-089--.Lu0910.pre-miRNA:1298.miRNA:7025	g-auucuaguuuucccaucag
                *********************	5:::25	4--23	>>LUSHE1NG-RP-246-D11-16NOV2007-089--.Lu0910.pre-miRNA:1298.miRNA:7026	uucuaguuuucccaucagca-
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-246-D11-16NOV2007-089--.Lu0910.pre-miRNA:1298.miRNA:7027	-auucuaguuuucccaucagc
>>LUSHE1NG-RP-246-D11-16NOV2007-089--.Lu0910.pre-miRNA:1298
	ccgauucuaguuuucccaucagcagcaaaaggauaacauuguugaaaauacuaugccccugucaaggagugauuugucugguagugcugaaaggaagacuagaaugcga
	.(((((((((((((((..((((((((....((((((....((.......))...((.(((....))).))...)))))).))..))))))..))))))))))))).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.518.0	is_MIRNA
	VAL:	4.16	MeanVal:	77.1909166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccggaaaaauuuucuuuuuguga----ccccccccccc
            ++++--++++++----++-+++++--||||+++++++++++
            ++++--++++++----++-+++++------+++++++++++
    REV:    agagauuuuuuuuuuugauaaacaacagcgggggggggggg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1299.miRNA:7028	ccggaaaaauuuucuuuuugu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1299.miRNA:7029	uccggaaaaauuuucuuuuug
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1299.miRNA:7030	cggaaaaauuuucuuuuugug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1299.miRNA:7031	uuccggaaaaauuuucuuuuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1299.miRNA:7032	ggaaaaauuuucuuuuuguga
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1299.miRNA:7033	gaaaaauuuucuuuuuguga-
>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1299
	uuuguggacggcccccucggggugggcguuccccccccagcgggggugguggccccaauuuuuccggaaaaauuuucuuuuugugacccccccccccgggaaggaccacaaauuuuuucccaccccggggacaacccccccccggguaaaagaaggauauuuaaaaaaacgagaggagagauuuuaauaggggggggggggggcgacaacaaauaguuuuuuuuuuuagagag
	.(((.((((.((((((..((((.(((.....)))))))...)))))).))..)).)))..((((..((((((....((.(((((..(((((((((((((((((((........))))))))..(((((((.........))))))).............................................)))))))))))......))))).))....))))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.524.0	is_MIRNA
	VAL:	2.16	MeanVal:	40.9314198333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccaauuuuuccggaaaaauuuucuuuuuguga----ccccccccccc
            ++++--++++++--++++++----++-+++++--||||+++++++++++
            ++++-|++++++--++++++----++-+++++------+++++++++++
    REV:    gggga-ggagagauuuuuuuuuuugauaaacaacagcgggggggggggg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1300.miRNA:7034	uccggaaaaauuuucuuuuug
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1300.miRNA:7035	ccggaaaaauuuucuuuuugu
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1300.miRNA:7036	cggaaaaauuuucuuuuugug
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1300.miRNA:7037	uuccggaaaaauuuucuuuuu
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1300.miRNA:7038	uuuccggaaaaauuuucuuuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1300.miRNA:7039	ggaaaaauuuucuuuuuguga
>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1300
	gacggcccccucggggugggcguuccccccccagcgggggugguggccccaauuuuuccggaaaaauuuucuuuuugugacccccccccccgggaaggaccacaaauuuuuucccaccccggggacaacccccccccggguaaaagaaggauauuuaaaaaaacgagaggagagauuuuaauaggggggggggggggcgacaacaaauaguuuuuuuuuuuagagaggagggg
	.((.((((((..((((.(((.....)))))))...)))))).))..((((..((((((..((((((....((.(((((..(((((((((((((((((((........))))))))..(((((((.........))))))).............................................)))))))))))......))))).))....))))))..)))))).))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.527.0	is_MIRNA
	VAL:	4.16	MeanVal:	77.1909166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccggaaaaauuuucuuuuuguga----ccccccccccc
            ++++--++++++----++-+++++--||||+++++++++++
            ++++--++++++----++-+++++------+++++++++++
    REV:    agagauuuuuuuuuuugauaaacaacagcgggggggggggg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1301.miRNA:7040	ccggaaaaauuuucuuuuugu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1301.miRNA:7041	uccggaaaaauuuucuuuuug
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1301.miRNA:7042	cggaaaaauuuucuuuuugug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1301.miRNA:7043	uuccggaaaaauuuucuuuuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1301.miRNA:7044	ggaaaaauuuucuuuuuguga
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1301.miRNA:7045	gaaaaauuuucuuuuuguga-
>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1301
	ggcccccucggggugggcguuccccccccagcgggggugguggccccaauuuuuccggaaaaauuuucuuuuugugacccccccccccgggaaggaccacaaauuuuuucccaccccggggacaacccccccccggguaaaagaaggauauuuaaaaaaacgagaggagagauuuuaauaggggggggggggggcgacaacaaauaguuuuuuuuuuuagagag
	.(((((...)))))(((.((..(((((((...))))).))..)))))....((((..((((((....((.(((((..(((((((((((((((((((........))))))))..(((((((.........))))))).............................................)))))))))))......))))).))....))))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.529.0	is_MIRNA
	VAL:	4.16	MeanVal:	77.1909166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccggaaaaauuuucuuuuuguga----ccccccccccc
            ++++--++++++----++-+++++--||||+++++++++++
            ++++--++++++----++-+++++------+++++++++++
    REV:    agagauuuuuuuuuuugauaaacaacagcgggggggggggg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1302.miRNA:7046	ccggaaaaauuuucuuuuugu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1302.miRNA:7047	uccggaaaaauuuucuuuuug
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1302.miRNA:7048	cggaaaaauuuucuuuuugug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1302.miRNA:7049	uuccggaaaaauuuucuuuuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1302.miRNA:7050	ggaaaaauuuucuuuuuguga
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1302.miRNA:7051	gaaaaauuuucuuuuuguga-
>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1302
	cccccucggggugggcguuccccccccagcgggggugguggccccaauuuuuccggaaaaauuuucuuuuugugacccccccccccgggaaggaccacaaauuuuuucccaccccggggacaacccccccccggguaaaagaaggauauuuaaaaaaacgagaggagagauuuuaauaggggggggggggggcgacaacaaauaguuuuuuuuuuuagagaggagggg
	.((((((....((((.((..(((((((...))))).))..))))))...((((..((((((....((.(((((..(((((((((((((((((((........))))))))..(((((((.........))))))).............................................)))))))))))......))))).))....))))))..)))).))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.535.0	is_MIRNA
	VAL:	4.16	MeanVal:	77.1909166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccggaaaaauuuucuuuuuguga----ccccccccccc
            ++++--++++++----++-+++++--||||+++++++++++
            ++++--++++++----++-+++++------+++++++++++
    REV:    agagauuuuuuuuuuugauaaacaacagcgggggggggggg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1303.miRNA:7052	ccggaaaaauuuucuuuuugu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1303.miRNA:7053	uccggaaaaauuuucuuuuug
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1303.miRNA:7054	cggaaaaauuuucuuuuugug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1303.miRNA:7055	uuccggaaaaauuuucuuuuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1303.miRNA:7056	ggaaaaauuuucuuuuuguga
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1303.miRNA:7057	gaaaaauuuucuuuuuguga-
>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1303
	cggggugggcguuccccccccagcgggggugguggccccaauuuuuccggaaaaauuuucuuuuugugacccccccccccgggaaggaccacaaauuuuuucccaccccggggacaacccccccccggguaaaagaaggauauuuaaaaaaacgagaggagagauuuuaauaggggggggggggggcgacaacaaauaguuuuuuuuuuuagagag
	.....((((.((..(((((((...))))).))..))))))...((((..((((((....((.(((((..(((((((((((((((((((........))))))))..(((((((.........))))))).............................................)))))))))))......))))).))....))))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.539.0	is_MIRNA
	VAL:	4.16	MeanVal:	77.1909166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccggaaaaauuuucuuuuuguga----ccccccccccc
            ++++--++++++----++-+++++--||||+++++++++++
            ++++--++++++----++-+++++------+++++++++++
    REV:    agagauuuuuuuuuuugauaaacaacagcgggggggggggg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1304.miRNA:7058	ccggaaaaauuuucuuuuugu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1304.miRNA:7059	uccggaaaaauuuucuuuuug
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1304.miRNA:7060	cggaaaaauuuucuuuuugug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1304.miRNA:7061	uuccggaaaaauuuucuuuuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1304.miRNA:7062	ggaaaaauuuucuuuuuguga
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1304.miRNA:7063	gaaaaauuuucuuuuuguga-
>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1304
	gugggcguuccccccccagcgggggugguggccccaauuuuuccggaaaaauuuucuuuuugugacccccccccccgggaaggaccacaaauuuuuucccaccccggggacaacccccccccggguaaaagaaggauauuuaaaaaaacgagaggagagauuuuaauaggggggggggggggcgacaacaaauaguuuuuuuuuuuagagag
	.((((.((..(((((((...))))).))..))))))...((((..((((((....((.(((((..(((((((((((((((((((........))))))))..(((((((.........))))))).............................................)))))))))))......))))).))....))))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.560.0	is_MIRNA
	VAL:	4.16	MeanVal:	77.1909166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccggaaaaauuuucuuuuuguga----ccccccccccc
            ++++--++++++----++-+++++--||||+++++++++++
            ++++--++++++----++-+++++------+++++++++++
    REV:    agagauuuuuuuuuuugauaaacaacagcgggggggggggg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1305.miRNA:7064	ccggaaaaauuuucuuuuugu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1305.miRNA:7065	uccggaaaaauuuucuuuuug
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1305.miRNA:7066	cggaaaaauuuucuuuuugug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1305.miRNA:7067	uuccggaaaaauuuucuuuuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1305.miRNA:7068	ggaaaaauuuucuuuuuguga
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1305.miRNA:7069	gaaaaauuuucuuuuuguga-
>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1305
	ggggugguggccccaauuuuuccggaaaaauuuucuuuuugugacccccccccccgggaaggaccacaaauuuuuucccaccccggggacaacccccccccggguaaaagaaggauauuuaaaaaaacgagaggagagauuuuaauaggggggggggggggcgacaacaaauaguuuuuuuuuuuagagag
	(((((....)))))....((((..((((((....((.(((((..(((((((((((((((((((........))))))))..(((((((.........))))))).............................................)))))))))))......))))).))....))))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.569.0	is_MIRNA
	VAL:	2.16	MeanVal:	40.9314198333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccaauuuuuccggaaaaauuuucuuuuuguga----ccccccccccc
            ++++--++++++--++++++----++-+++++--||||+++++++++++
            ++++-|++++++--++++++----++-+++++------+++++++++++
    REV:    gggga-ggagagauuuuuuuuuuugauaaacaacagcgggggggggggg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1306.miRNA:7070	uccggaaaaauuuucuuuuug
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1306.miRNA:7071	ccggaaaaauuuucuuuuugu
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1306.miRNA:7072	cggaaaaauuuucuuuuugug
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1306.miRNA:7073	uuccggaaaaauuuucuuuuu
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1306.miRNA:7074	uuuccggaaaaauuuucuuuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1306.miRNA:7075	ggaaaaauuuucuuuuuguga
>>LUSHE1NG-RP-246-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1306
	gccccaauuuuuccggaaaaauuuucuuuuugugacccccccccccgggaaggaccacaaauuuuuucccaccccggggacaacccccccccggguaaaagaaggauauuuaaaaaaacgagaggagagauuuuaauaggggggggggggggcgacaacaaauaguuuuuuuuuuuagagaggagggg
	.((((..((((((..((((((....((.(((((..(((((((((((((((((((........))))))))..(((((((.........))))))).............................................)))))))))))......))))).))....))))))..)))))).))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.590.1	is_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	9.17833	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucccaacaggggggguugggggucacccaaa--------------auuuuuuuc
            +++++----+++++++--+++++--+++-+++||||||||||||||+++++++++
            +++++----+++++++--+++++--+++-+++--------------+++++++++
    REV:    gagggcgcgccccccccccucccuaugguuuuuuucuccucuuuuauaaaaaaag
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1307.miRNA:7076	ggggguugggggucacccaaa
                        *********************	13:::33	13--32	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1307.miRNA:7077	gggguugggggucacccaaa-
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1307.miRNA:7078	gggggguugggggucacccaa
                         *********************	14:::34	14--32	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1307.miRNA:7079	ggguugggggucacccaaa--
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1307.miRNA:7080	ggggggguugggggucaccca
                          *********************	15:::35	15--32	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1307.miRNA:7081	gguugggggucacccaaa---
>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1307
	gggaagcgagagucccaaacuuguccccuuuuuuccucuugggaaagggggggccuuuuucucaaaucccccccuuuugguuuuucucaauucugggguggggggcuuuucccucccaacaggggggguugggggucacccaaaauuuuuuuccgcggaaaaaaauauuuucuccucuuuuuuugguaucccuccccccccccgcgcgggaga
	(((((((..(((..........((((((((((((((....))))))))))))))......)))....((((((((.((((......))))....)))).)))).))))))).(((((....(((((((..(((((..(((.((((((((((((....)))))))))..............))).)))..)))))..)))))))....))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.596.1	is_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	9.17833	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucccaacaggggggguugggggucacccaaa--------------auuuuuuuc
            +++++----+++++++--+++++--+++-+++||||||||||||||+++++++++
            +++++----+++++++--+++++--+++-+++--------------+++++++++
    REV:    gagggcgcgccccccccccucccuaugguuuuuuucuccucuuuuauaaaaaaag
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1308.miRNA:7082	ggggguugggggucacccaaa
                        *********************	13:::33	13--32	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1308.miRNA:7083	gggguugggggucacccaaa-
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1308.miRNA:7084	gggggguugggggucacccaa
                         *********************	14:::34	14--32	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1308.miRNA:7085	ggguugggggucacccaaa--
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1308.miRNA:7086	ggggggguugggggucaccca
                          *********************	15:::35	15--32	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1308.miRNA:7087	gguugggggucacccaaa---
>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1308
	cgagagucccaaacuuguccccuuuuuuccucuugggaaagggggggccuuuuucucaaaucccccccuuuugguuuuucucaauucugggguggggggcuuuucccucccaacaggggggguugggggucacccaaaauuuuuuuccgcggaaaaaaauauuuucuccucuuuuuuugguaucccuccccccccccgcgcgggaga
	.(((((((((......((((((((((((((....))))))))))))))..............((((((..((((......))))....)))).)))))))))))..(((((....(((((((..(((((..(((.((((((((((((....)))))))))..............))).)))..)))))..)))))))....))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.612.1	is_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	9.17833	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucccaacaggggggguugggggucacccaaa--------------auuuuuuuc
            +++++----+++++++--+++++--+++-+++||||||||||||||+++++++++
            +++++----+++++++--+++++--+++-+++--------------+++++++++
    REV:    gagggcgcgccccccccccucccuaugguuuuuuucuccucuuuuauaaaaaaag
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1309.miRNA:7088	ggggguugggggucacccaaa
                        *********************	13:::33	13--32	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1309.miRNA:7089	gggguugggggucacccaaa-
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1309.miRNA:7090	gggggguugggggucacccaa
                         *********************	14:::34	14--32	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1309.miRNA:7091	ggguugggggucacccaaa--
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1309.miRNA:7092	ggggggguugggggucaccca
                          *********************	15:::35	15--32	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1309.miRNA:7093	gguugggggucacccaaa---
>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1309
	guccccuuuuuuccucuugggaaagggggggccuuuuucucaaaucccccccuuuugguuuuucucaauucugggguggggggcuuuucccucccaacaggggggguugggggucacccaaaauuuuuuuccgcggaaaaaaauauuuucuccucuuuuuuugguaucccuccccccccccgcgcgggaga
	((((((((((((((....))))))))))))))............(((((((((.((((......))))....)))).)))))........(((((....(((((((..(((((..(((.((((((((((((....)))))))))..............))).)))..)))))..)))))))....))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.701.1	is_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	9.17833	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucccaacaggggggguugggggucacccaaa--------------auuuuuuuc
            +++++----+++++++--+++++--+++-+++||||||||||||||+++++++++
            +++++----+++++++--+++++--+++-+++--------------+++++++++
    REV:    gagggcgcgccccccccccucccuaugguuuuuuucuccucuuuuauaaaaaaag
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1310.miRNA:7094	ggggguugggggucacccaaa
                        *********************	13:::33	13--32	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1310.miRNA:7095	gggguugggggucacccaaa-
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1310.miRNA:7096	gggggguugggggucacccaa
                         *********************	14:::34	14--32	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1310.miRNA:7097	ggguugggggucacccaaa--
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1310.miRNA:7098	ggggggguugggggucaccca
                          *********************	15:::35	15--32	>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1310.miRNA:7099	gguugggggucacccaaa---
>>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1310
	ccucccaacaggggggguugggggucacccaaaauuuuuuuccgcggaaaaaaauauuuucuccucuuuuuuugguaucccuccccccccccgcgcgggaga
	.(((((....(((((((..(((((..(((.((((((((((((....)))))))))..............))).)))..)))))..)))))))....))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.632.0	is_MIRNA
	VAL:	2.20	MeanVal:	17.209648	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuccaccccuggccccuuacc-ggaaaaucuuguccccccuuuucuccc
            ++--+++++--+++---------|++++++---++++++++++++--++++
            ++--+++++--+++----------++++++-||++++++++++++--++++
    REV:    aagggguggccaccuauccaaaacucuuuuu--gcgggggggggagaaggg
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1311.miRNA:7100	cuggccccuuacc-ggaaaau
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1311.miRNA:7101	ccuggccccuuacc-ggaaaa
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1311.miRNA:7102	uggccccuuacc-ggaaaauc
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1311.miRNA:7103	cccuggccccuuacc-ggaaa
>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1311
	cgcuguuucuuccgacuccuugcuucaccucugcuaaacccuaaaucaacuccccccacccccccgggcccccccccguuuuccaccccuggccccuuaccggaaaaucuuguccccccuuuucucccuuuugggaagagggggggggcguuuuucucaaaaccuauccaccgguggggaagguuuuucuccauuuugggggggugaagggugggcuucucucccgccuccccacagacgggggggugugggggguguguggggcagcc
	.((((................((.........))....(((((.....(((((((.((((((((((.((((((((...((..(((((..(((.........((((((...((((((((((((..((((....))))..)))))))))))).))))))..........)))..)))))..))((.......)).....))))))))...(((..(((.........)))..))).....)))))))))).)))))))...))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.664.0	is_MIRNA
	VAL:	2.20	MeanVal:	17.209648	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuccaccccuggccccuuacc-ggaaaaucuuguccccccuuuucuccc
            ++--+++++--+++---------|++++++---++++++++++++--++++
            ++--+++++--+++----------++++++-||++++++++++++--++++
    REV:    aagggguggccaccuauccaaaacucuuuuu--gcgggggggggagaaggg
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1312.miRNA:7104	cuggccccuuacc-ggaaaau
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1312.miRNA:7105	ccuggccccuuacc-ggaaaa
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1312.miRNA:7106	uggccccuuacc-ggaaaauc
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1312.miRNA:7107	cccuggccccuuacc-ggaaa
>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1312
	gcuaaacccuaaaucaacuccccccacccccccgggcccccccccguuuuccaccccuggccccuuaccggaaaaucuuguccccccuuuucucccuuuugggaagagggggggggcguuuuucucaaaaccuauccaccgguggggaagguuuuucuccauuuugggggggugaagggugggcuucucucccgccuccccacagacgggggggugugggggguguguggggcagcc
	(((...(((((.....(((((((.((((((((((.((((((((...((..(((((..(((.........((((((...((((((((((((..((((....))))..)))))))))))).))))))..........)))..)))))..))((.......)).....))))))))...(((..(((.........)))..))).....)))))))))).)))))))...))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.669.0	is_MIRNA
	VAL:	2.20	MeanVal:	17.209648	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuccaccccuggccccuuacc-ggaaaaucuuguccccccuuuucuccc
            ++--+++++--+++---------|++++++---++++++++++++--++++
            ++--+++++--+++----------++++++-||++++++++++++--++++
    REV:    aagggguggccaccuauccaaaacucuuuuu--gcgggggggggagaaggg
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1313.miRNA:7108	cuggccccuuacc-ggaaaau
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1313.miRNA:7109	ccuggccccuuacc-ggaaaa
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1313.miRNA:7110	uggccccuuacc-ggaaaauc
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1313.miRNA:7111	cccuggccccuuacc-ggaaa
>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1313
	acccuaaaucaacuccccccacccccccgggcccccccccguuuuccaccccuggccccuuaccggaaaaucuuguccccccuuuucucccuuuugggaagagggggggggcguuuuucucaaaaccuauccaccgguggggaagguuuuucuccauuuugggggggugaagggugggcuucucucccgccuccccacagacgggggggugugggggguguguggggc
	.(((((.....(((((((.((((((((((.((((((((...((..(((((..(((.........((((((...((((((((((((..((((....))))..)))))))))))).))))))..........)))..)))))..))((.......)).....))))))))...(((..(((.........)))..))).....)))))))))).)))))))...))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.680.0	is_MIRNA
	VAL:	1.84	MeanVal:	14.3749706666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccguuuuccaccccuggccccuuacc-ggaaaaucuuguccccccuuuucuccc
            ++-++--+++++--+++---------|++++++---++++++++++++--++++
            ++|++--+++++--+++----------++++++-||++++++++++++--++++
    REV:    gg-aagggguggccaccuauccaaaacucuuuuu--gcgggggggggagaaggg
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1314.miRNA:7112	cuggccccuuacc-ggaaaau
                        *********************	13:::33	13--32	>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1314.miRNA:7113	ccuggccccuuacc-ggaaaa
                          *********************	15:::35	15--34	>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1314.miRNA:7114	uggccccuuacc-ggaaaauc
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1314.miRNA:7115	cccuggccccuuacc-ggaaa
>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1314
	acuccccccacccccccgggcccccccccguuuuccaccccuggccccuuaccggaaaaucuuguccccccuuuucucccuuuugggaagagggggggggcguuuuucucaaaaccuauccaccgguggggaagguuuuucuccauuuugggggggugaagggugggcuucucucccgccuccccacagacgggggggugugggggguguguggggcagc
	.((.((((((((((((((.((((((((((.((..(((((..(((.........((((((...((((((((((((..((((....))))..)))))))))))).))))))..........)))..)))))..)))).............(((((((((...(((.(((...))).)))))))))))).....)))))))).))))))).))).)))).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.683.0	is_MIRNA
	VAL:	1.84	MeanVal:	14.3749706666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccguuuuccaccccuggccccuuacc-ggaaaaucuuguccccccuuuucuccc
            ++-++--+++++--+++---------|++++++---++++++++++++--++++
            ++|++--+++++--+++----------++++++-||++++++++++++--++++
    REV:    gg-aagggguggccaccuauccaaaacucuuuuu--gcgggggggggagaaggg
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1315.miRNA:7116	cuggccccuuacc-ggaaaau
                        *********************	13:::33	13--32	>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1315.miRNA:7117	ccuggccccuuacc-ggaaaa
                          *********************	15:::35	15--34	>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1315.miRNA:7118	uggccccuuacc-ggaaaauc
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1315.miRNA:7119	cccuggccccuuacc-ggaaa
>>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1315
	ccccccacccccccgggcccccccccguuuuccaccccuggccccuuaccggaaaaucuuguccccccuuuucucccuuuugggaagagggggggggcguuuuucucaaaaccuauccaccgguggggaagguuuuucuccauuuugggggggugaagggugggcuucucucccgccuccccacagacgggggggugugggggguguguggggc
	.((((((((((((((.((((((((((.((..(((((..(((.........((((((...((((((((((((..((((....))))..)))))))))))).))))))..........)))..)))))..)))).............(((((((((...(((.(((...))).)))))))))))).....)))))))).))))))).))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.291.0	is_MIRNA
	VAL:	6.95	MeanVal:	35.89335	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccaaaaauuuuuuuga---auuuucucuuuuu
            +++++--++++++++++--|||++++--+++++++
            +++++--++++++++++-----++++--+++++++
    REV:    ggggggauuugggaaaaaaauguaaagaagaagaa
                         *********************	14:::34	14--31	>>LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1316.miRNA:7120	uuuuga---auuuucucuuuu
                          *********************	15:::35	15--32	>>LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1316.miRNA:7121	uuuga---auuuucucuuuuu
                   *********************	8:::28	8--25	>>LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1316.miRNA:7122	aaauuuuuuuga---auuuuc
                       *********************	12:::32	12--29	>>LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1316.miRNA:7123	uuuuuuga---auuuucucuu
                        *********************	13:::33	13--30	>>LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1316.miRNA:7124	uuuuuga---auuuucucuuu
>>LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1316
	acccccaaaaauuuuuuugaauuuucucuuuuuuugggagaaggggggaucccuuuuuugggaaugggggccggggcccccccaaagaaaaauuuuugggggcuuuaaagggccccccccccuuuucgccccaucccgguguuuuggggggcggaaaaaauaagaagaagaaauguaaaaaaaggguuuaggggggg
	.(((((..((((((((((..((((..(((((((....((((((((((..((((......))))..((((((((((((((((..(((......)))..)))))))))....))))))))))))))))).((((.((((((....)))))))).)).......)))))))..)))).....))))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.291.1	is_MIRNA
	VAL:	24.02	MeanVal:	330.80792	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccaaaaa--uuuuuuugaauuuucucuuuuu
            +++++-+++-||++++++++-++++--+++++++
            +++++-+++---++++++++-++++--+++++++
    REV:    gggggauuugggaaaaaaauguaaagaagaagaa
                        *********************	13:::33	11--31	>>LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7125	uuuuuuugaauuuucucuuuu
                         *********************	14:::34	12--32	>>LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7126	uuuuuugaauuuucucuuuuu
                  *********************	7:::27	7--25	>>LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7127	aaaa--uuuuuuugaauuuuc
                       *********************	12:::32	11--30	>>LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7128	-uuuuuuugaauuuucucuuu
                   *********************	8:::28	8--26	>>LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7129	aaa--uuuuuuugaauuuucu
                      *********************	11:::31	11--29	>>LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7130	--uuuuuuugaauuuucucuu
>>LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1317
	acccccaaaaauuuuuuugaauuuucucuuuuuuugggagaaggggggaucccuuuuuugggaaugggggccggggcccccccaaagaaaaauuuuugggggcuuuaaagggccccccccccuuuucgccccaucccgguguuuuggggggcggaaaaaauaagaagaagaaauguaaaaaaaggguuuaggggggg
	.(((((.(((.((((((((.((((..(((((((....((((((((((..((((......))))..((((((((((((((((..(((......)))..)))))))))....))))))))))))))))).((((.((((((....)))))))).)).......)))))))..)))).))))))))...))).)))))..

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-B05-16NOV2007-045--.903.0	is_MIRNA
	VAL:	2.00	MeanVal:	5.907864	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguguuug---ugugggguuuuuuuucuagggg
            +++++++-|||++++--++++++++++-+++++
            +++++++----++++-|++++++++++|+++++
    REV:    ccauaaaaaaaacaca-caaaaaagag-ucccc
                       *********************	12:::32	9--29	>>LUSHE1NG-RP-249-B05-16NOV2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1318.miRNA:7131	ugugggguuuuuuuucuaggg
                        *********************	13:::33	10--30	>>LUSHE1NG-RP-249-B05-16NOV2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1318.miRNA:7132	gugggguuuuuuuucuagggg
                      *********************	11:::31	9--28	>>LUSHE1NG-RP-249-B05-16NOV2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1318.miRNA:7133	-ugugggguuuuuuuucuagg
>>LUSHE1NG-RP-249-B05-16NOV2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1318
	cgggaacccuaaaaaagggccgguguuugugugggguuuuuuuucuaggggccccccccccccccugagaaaaaacacacaaaaaaaauaccccccca
	.(((..((((.....))))..(((((((.((((..((((((((((.(((((..........))))))))))))))).))))....)))))))..))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.1008.0	is_MIRNA
	VAL:	2.57	MeanVal:	33.956672	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgguggggggggaguuuuuuucuuuuuugcucc--------cgcccccccccuuuaa
            ++++++++++++-+++++++++++++++-----||||||||+++++------+++++
            ++++++++++++|+++++++++++++++-------------+++++------+++++
    REV:    gccgcccccccc-caaaaaaagggaaaaaaaauuaccccccgcgggccgaaaaaauu
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7134	guuuuuuucuuuuuugcucc-
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7135	aguuuuuuucuuuuuugcucc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7136	gaguuuuuuucuuuuuugcuc
                          *********************	15:::35	15--33	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7137	uuuuuuucuuuuuugcucc--
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7138	ggaguuuuuuucuuuuuugcu
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7139	gggaguuuuuuucuuuuuugc
>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319
	cggacccggaaaaauugggcccgguggggggggaguuuuuuucuuuuuugcucccgcccccccccuuuaaaaaagccuuaaaaaagccgggcgccccccauuaaaaaaaagggaaaaaaacccccccccgccgc
	.((.(((((.....)))))))((((((((((((.(((((((((((((((.....(((((......(((((.......)))))......))))).............))))))))))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.1011.0	is_MIRNA
	VAL:	2.57	MeanVal:	33.956672	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgguggggggggaguuuuuuucuuuuuugcucc--------cgcccccccccuuuaa
            ++++++++++++-+++++++++++++++-----||||||||+++++------+++++
            ++++++++++++|+++++++++++++++-------------+++++------+++++
    REV:    gccgcccccccc-caaaaaaagggaaaaaaaauuaccccccgcgggccgaaaaaauu
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1320.miRNA:7140	guuuuuuucuuuuuugcucc-
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1320.miRNA:7141	aguuuuuuucuuuuuugcucc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1320.miRNA:7142	gaguuuuuuucuuuuuugcuc
                          *********************	15:::35	15--33	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1320.miRNA:7143	uuuuuuucuuuuuugcucc--
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1320.miRNA:7144	ggaguuuuuuucuuuuuugcu
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1320.miRNA:7145	gggaguuuuuuucuuuuuugc
>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1320
	acccggaaaaauugggcccgguggggggggaguuuuuuucuuuuuugcucccgcccccccccuuuaaaaaagccuuaaaaaagccgggcgccccccauuaaaaaaaagggaaaaaaacccccccccgccgc
	.(((((.....)))))..((((((((((((.(((((((((((((((.....(((((......(((((.......)))))......))))).............))))))))))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.1025.0	is_MIRNA
	VAL:	1.10	MeanVal:	14.5010088333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcccgguggggggggaguuuuuuucuuuuuugcucc--------cgcccccccccuuuaa
            +++--+++++++++++-+++++++++++++++-----||||||||+++++------+++++
            +++||+++++++++++|+++++++++++++++-------------+++++------+++++
    REV:    ccg--ccgcccccccc-caaaaaaagggaaaaaaaauuaccccccgcgggccgaaaaaauu
                             *********************	18:::38	18--37	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1321.miRNA:7146	guuuuuuucuuuuuugcucc-
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1321.miRNA:7147	aguuuuuuucuuuuuugcucc
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1321.miRNA:7148	gaguuuuuuucuuuuuugcuc
                              *********************	19:::39	19--37	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1321.miRNA:7149	uuuuuuucuuuuuugcucc--
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1321.miRNA:7150	ggaguuuuuuucuuuuuugcu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1321.miRNA:7151	gggaguuuuuuucuuuuuugc
>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1321
	ggcccgguggggggggaguuuuuuucuuuuuugcucccgcccccccccuuuaaaaaagccuuaaaaaagccgggcgccccccauuaaaaaaaagggaaaaaaacccccccccgccgcc
	(((..(((((((((((.(((((((((((((((.....(((((......(((((.......)))))......))))).............)))))))))))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.1028.0	is_MIRNA
	VAL:	2.57	MeanVal:	33.956672	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgguggggggggaguuuuuuucuuuuuugcucc--------cgcccccccccuuuaa
            ++++++++++++-+++++++++++++++-----||||||||+++++------+++++
            ++++++++++++|+++++++++++++++-------------+++++------+++++
    REV:    gccgcccccccc-caaaaaaagggaaaaaaaauuaccccccgcgggccgaaaaaauu
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1322.miRNA:7152	guuuuuuucuuuuuugcucc-
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1322.miRNA:7153	aguuuuuuucuuuuuugcucc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1322.miRNA:7154	gaguuuuuuucuuuuuugcuc
                          *********************	15:::35	15--33	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1322.miRNA:7155	uuuuuuucuuuuuugcucc--
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1322.miRNA:7156	ggaguuuuuuucuuuuuugcu
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1322.miRNA:7157	gggaguuuuuuucuuuuuugc
>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1322
	ccgguggggggggaguuuuuuucuuuuuugcucccgcccccccccuuuaaaaaagccuuaaaaaagccgggcgccccccauuaaaaaaaagggaaaaaaacccccccccgccgc
	.((((((((((((.(((((((((((((((.....(((((......(((((.......)))))......))))).............))))))))))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.1033.0	is_MIRNA
	VAL:	2.95	MeanVal:	38.9232048333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggaguuuuuuucuuuuuugcucc--------cgcccccccccuuuaa
            ++++++++-+++++++++++++++-----||||||||+++++------+++++
            ++++++++|+++++++++++++++-------------+++++------+++++
    REV:    cccccccc-caaaaaaagggaaaaaaaauuaccccccgcgggccgaaaaaauu
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1323.miRNA:7158	guuuuuuucuuuuuugcucc-
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1323.miRNA:7159	aguuuuuuucuuuuuugcucc
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1323.miRNA:7160	gaguuuuuuucuuuuuugcuc
                      *********************	11:::31	11--29	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1323.miRNA:7161	uuuuuuucuuuuuugcucc--
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1323.miRNA:7162	ggaguuuuuuucuuuuuugcu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1323.miRNA:7163	gggaguuuuuuucuuuuuugc
>>LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1323
	ggggggggaguuuuuuucuuuuuugcucccgcccccccccuuuaaaaaagccuuaaaaaagccgggcgccccccauuaaaaaaaagggaaaaaaacccccccccg
	((((((((.(((((((((((((((.....(((((......(((((.......)))))......))))).............))))))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-C06-16NOV2007-044--.706.0	is_MIRNA
	VAL:	5.90	MeanVal:	56.7788375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggaacaaaaaggccccaaaaaggcccggaaacccu
            ++++++-++++++-+++++++++---++++----+++
            ++++++-++++++-+++++++++|||++++---|+++
    REV:    uaccuuuuuuuuuggggguuuuu---ggccgcc-gga
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-249-C06-16NOV2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1324.miRNA:7164	ggaacaaaaaggccccaaaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-249-C06-16NOV2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1324.miRNA:7165	uggaacaaaaaggccccaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-249-C06-16NOV2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1324.miRNA:7166	gaacaaaaaggccccaaaaag
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-249-C06-16NOV2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1324.miRNA:7167	aacaaaaaggccccaaaaagg
>>LUSHE1NG-RP-249-C06-16NOV2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1324
	cgcguaaggggggaauacggguuuucccacaaauccggggaaaaacccggaaaaaaaaauguggaacaaaaaggccccaaaaaggcccggaaacccuaaaaaaggccgccgguuuuuggggguuuuuuuuuccauggcccccccccccucccuccaagagaaaaacacaaaaaaaaauaacaccccccaccaaaaaaaaaaagggggggaggaaaaaacaca
	...((..((((((.....(((....))).....((((((......)))))).........((((((.((((((.(((((((((...((((....(((.....)))...))))))))))))).)))))).))))))...))))))..((((.(((...)))......................((((((..............)))))))))).....))...

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-C06-16NOV2007-044--.706.1	is_MIRNA
	VAL:	5.90	MeanVal:	56.7788375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggaacaaaaaggccccaaaaaggcccggaaacccu
            ++++++-++++++-+++++++++---++++----+++
            ++++++-++++++-+++++++++|||++++---|+++
    REV:    uaccuuuuuuuuuggggguuuuu---ggccgcc-gga
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-249-C06-16NOV2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1325.miRNA:7168	ggaacaaaaaggccccaaaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-249-C06-16NOV2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1325.miRNA:7169	uggaacaaaaaggccccaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-249-C06-16NOV2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1325.miRNA:7170	gaacaaaaaggccccaaaaag
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-249-C06-16NOV2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1325.miRNA:7171	aacaaaaaggccccaaaaagg
>>LUSHE1NG-RP-249-C06-16NOV2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1325
	cgcguaaggggggaauacggguuuucccacaaauccggggaaaaacccggaaaaaaaaauguggaacaaaaaggccccaaaaaggcccggaaacccuaaaaaaggccgccgguuuuuggggguuuuuuuuuccauggcccccccccccucccuccaagagaaaaacacaaaaaaaaauaacaccccccaccaaaaaaaaaaagggggggaggaaaaaacaca
	.......((((((.....(((....))).....((((((......)))))).........((((((.((((((.(((((((((...((((....(((.....)))...))))))))))))).)))))).))))))...))))))..((((.(((...)))......................((((((..............))))))))))..........

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-C06-16NOV2007-044--.712.0	is_MIRNA
	VAL:	5.90	MeanVal:	56.7788375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggaacaaaaaggccccaaaaaggcccggaaacccu
            ++++++-++++++-+++++++++---++++----+++
            ++++++-++++++-+++++++++|||++++---|+++
    REV:    uaccuuuuuuuuuggggguuuuu---ggccgcc-gga
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-249-C06-16NOV2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1326.miRNA:7172	ggaacaaaaaggccccaaaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-249-C06-16NOV2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1326.miRNA:7173	uggaacaaaaaggccccaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-249-C06-16NOV2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1326.miRNA:7174	gaacaaaaaggccccaaaaag
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-249-C06-16NOV2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1326.miRNA:7175	aacaaaaaggccccaaaaagg
>>LUSHE1NG-RP-249-C06-16NOV2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1326
	aggggggaauacggguuuucccacaaauccggggaaaaacccggaaaaaaaaauguggaacaaaaaggccccaaaaaggcccggaaacccuaaaaaaggccgccgguuuuuggggguuuuuuuuuccauggcccccccccccucccuccaagagaaaaacacaaaaaaaaauaacaccccccaccaaaaaaaaaaagggggggagga
	.((((((.....(((....))).....((((((......)))))).........((((((.((((((.(((((((((...((((....(((.....)))...))))))))))))).)))))).))))))...))))))..((((.(((...)))......................((((((..............)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.581.1	is_MIRNA
	VAL:	1.01	MeanVal:	15.660452	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccuuuuuccggaaaaauauuucuuuuuuggggc-ccccccccccggaaaaaaaaacaa-cuuuuuauccc
            ++++++++---++++++++-+++-++++-++++++|++++++++++-----------+++|++++++-++++
            ++++++++---++++++++|+++-++++-++++++-++++++++++-----||||||+++-++++++|++++
    REV:    ggggaagguguucuuuuua-aaacaaaacaccccgcgggggggggggggga------guuagaggag-aggg
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.Lu0910.pre-miRNA:1327.miRNA:7176	uccggaaaaauauuucuuuuu
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.Lu0910.pre-miRNA:1327.miRNA:7177	ccggaaaaauauuucuuuuuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.Lu0910.pre-miRNA:1327.miRNA:7178	aaaaauauuucuuuuuugggg
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.Lu0910.pre-miRNA:1327.miRNA:7179	gaaaaauauuucuuuuuuggg
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.Lu0910.pre-miRNA:1327.miRNA:7180	uuccggaaaaauauuucuuuu
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.Lu0910.pre-miRNA:1327.miRNA:7181	cggaaaaauauuucuuuuuug
>>LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.Lu0910.pre-miRNA:1327
	cccccccguuuccccccgaccgccuggccccuuuuuccggaaaaauauuucuuuuuuggggcccccccccccggaaaaaaaaacaacuuuuuauccccccccgggggacacccccccccggggguaaaaaaagagaauuuaaaaaaaagaagggagaggagauugaggggggggggggggcgccccacaaaacaaaauuuuucuuguggaagggggggggguggggggc
	.(((((((...((((((..((....))((((((((...((((((((.(((.((((.((((((((((((((((...........(((((((((.((((((((((((((.......)))))))))).....(((.....)))...........)))))))))).))).....)))))))))).)))))).)))).)))))))))))...))))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.480.0	is_MIRNA
	VAL:	0.94	MeanVal:	5.91759	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuguggacg-gcccc-cccccc-ccccccuugcccuuuuuccggaaauauuuuuuuu
            +++-++-++|+++++|++++++|++-++++---+++++++-------++++++++++
            +++|++|++-+++++-++++++-++-++++|||+++++++----|||++++++++++
    REV:    aac-cc-gcgcggggcgggggguggaggga---ggaaaaaaaaa---auaagagaag
                                               *********************	36:::56	33--53	>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1328.miRNA:7182	uuuuuccggaaauauuuuuuu
                                              *********************	35:::55	32--52	>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1328.miRNA:7183	cuuuuuccggaaauauuuuuu
                                             *********************	34:::54	31--51	>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1328.miRNA:7184	ccuuuuuccggaaauauuuuu
                                                *********************	37:::57	34--54	>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1328.miRNA:7185	uuuuccggaaauauuuuuuuu
>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1328
	ccuaggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggccccccccccccccccuugcccuuuuuccggaaauauuuuuuuugguccccccccccggaaaaaaccaacuuuuucccccccgggcacacccccccgggaaaagaagagaauaaaaaaaaaaggagggagguggggggcggggcgcgcccaagaaaaauuucuuuauagagggggggggggccccacuaucacuccccccccccccca
	.((((((((((((((..((......)).(((.((.(((((((((((((((.((((...(((((((.......((((((((((.............(((((((......)))))))..((((((........))))))....))))))))))....))))))))))).)).)))))).))))).)))))))..))))))))))).))).(((((((((((...............))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.483.0	is_MIRNA
	VAL:	0.94	MeanVal:	5.91759	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuguggacg-gcccc-cccccc-ccccccuugcccuuuuuccggaaauauuuuuuuu
            +++-++-++|+++++|++++++|++-++++---+++++++-------++++++++++
            +++|++|++-+++++-++++++-++-++++|||+++++++----|||++++++++++
    REV:    aac-cc-gcgcggggcgggggguggaggga---ggaaaaaaaaa---auaagagaag
                                               *********************	36:::56	33--53	>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1329.miRNA:7186	uuuuuccggaaauauuuuuuu
                                              *********************	35:::55	32--52	>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1329.miRNA:7187	cuuuuuccggaaauauuuuuu
                                             *********************	34:::54	31--51	>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1329.miRNA:7188	ccuuuuuccggaaauauuuuu
                                                *********************	37:::57	34--54	>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1329.miRNA:7189	uuuuccggaaauauuuuuuuu
>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1329
	aggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggccccccccccccccccuugcccuuuuuccggaaauauuuuuuuugguccccccccccggaaaaaaccaacuuuuucccccccgggcacacccccccgggaaaagaagagaauaaaaaaaaaaggagggagguggggggcggggcgcgcccaagaaaaauuucuuuauagagggggggggggccccacuaucacuccccccccccccca
	.(((((((((((..((......)).(((.((.(((((((((((((((.((((...(((((((.......((((((((((.............(((((((......)))))))..((((((........))))))....))))))))))....))))))))))).)).)))))).))))).)))))))..))))))))))).....(((((((((((...............))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.496.0	is_MIRNA
	VAL:	1.04	MeanVal:	6.58287	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuguauu--gauuug---uggacg-gcccc-cccccc-ccccccuugcccuuuuuccggaaauauuuuuuuu
            ++++++--||+++++-|||+++-++|+++++|++++++|++-++++---+++++++-------++++++++++
            ++++++----+++++----+++-++-+++++-++++++-++-++++|||+++++++----|||++++++++++
    REV:    agauauuucuuuaaaaagaacccgcgcggggcgggggguggaggga---ggaaaaaaaaa---auaagagaag
                                                               *********************	52:::72	44--64	>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1330.miRNA:7190	uuuuuccggaaauauuuuuuu
                                                              *********************	51:::71	43--63	>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1330.miRNA:7191	cuuuuuccggaaauauuuuuu
                                                             *********************	50:::70	42--62	>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1330.miRNA:7192	ccuuuuuccggaaauauuuuu
                                                                *********************	53:::73	45--65	>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1330.miRNA:7193	uuuuccggaaauauuuuuuuu
>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1330
	cucuguauugauuuguggacggccccccccccccccccuugcccuuuuuccggaaauauuuuuuuugguccccccccccggaaaaaaccaacuuuuucccccccgggcacacccccccgggaaaagaagagaauaaaaaaaaaaggagggagguggggggcggggcgcgcccaagaaaaauuucuuuauagagggggggggggccccacuaucacuccccccccccccca
	.((((((..(((((.(((.(((((((((((((((.((((...(((((((.......((((((((((.............(((((((......)))))))..((((((........))))))....))))))))))....))))))))))).)).)))))).))))).)).)))....)))))....))))))(((((((((((...............))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.506.0	is_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	6.41907	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuguggacg-gcccc-cccccc-ccccccuugcccuuuuuccggaaauauuuuuuuu
            ++++-++-++|+++++|++++++|++-++++---+++++++-------++++++++++
            ++++|++|++-+++++-++++++-++-++++|||+++++++----|||++++++++++
    REV:    gaac-cc-gcgcggggcgggggguggaggga---ggaaaaaaaaa---auaagagaag
                                                *********************	37:::57	34--54	>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1331.miRNA:7194	uuuuuccggaaauauuuuuuu
                                               *********************	36:::56	33--53	>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1331.miRNA:7195	cuuuuuccggaaauauuuuuu
                                              *********************	35:::55	32--52	>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1331.miRNA:7196	ccuuuuuccggaaauauuuuu
                                                 *********************	38:::58	35--55	>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1331.miRNA:7197	uuuuccggaaauauuuuuuuu
>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1331
	auuuguggacggccccccccccccccccuugcccuuuuuccggaaauauuuuuuuugguccccccccccggaaaaaaccaacuuuuucccccccgggcacacccccccgggaaaagaagagaauaaaaaaaaaaggagggagguggggggcggggcgcgcccaagaaaaauuucuuuauagagggggggggggccccacuaucacuccccccccccccca
	.((((.((.(((((((((((((((.((((...(((((((.......((((((((((.............(((((((......)))))))..((((((........))))))....))))))))))....))))))))))).)).)))))).))))).)))))))).................(((((((((((...............))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.510.0	is_MIRNA
	VAL:	1.17	MeanVal:	7.37604	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggacg-gcccc-cccccc-ccccccuugcccuuuuuccggaaauauuuuuuuu
            +++-++|+++++|++++++|++-++++---+++++++-------++++++++++
            +++-++-+++++-++++++-++-++++|||+++++++----|||++++++++++
    REV:    acccgcgcggggcgggggguggaggga---ggaaaaaaaaa---auaagagaag
                                            *********************	33:::53	30--50	>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1332.miRNA:7198	uuuuuccggaaauauuuuuuu
                                           *********************	32:::52	29--49	>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1332.miRNA:7199	cuuuuuccggaaauauuuuuu
                                          *********************	31:::51	28--48	>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1332.miRNA:7200	ccuuuuuccggaaauauuuuu
                                             *********************	34:::54	31--51	>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1332.miRNA:7201	uuuuccggaaauauuuuuuuu
>>LUSHE1NG-RP-249-D10-16NOV2007-074--.Lu0910.pre-miRNA:1332
	guggacggccccccccccccccccuugcccuuuuuccggaaauauuuuuuuugguccccccccccggaaaaaaccaacuuuuucccccccgggcacacccccccgggaaaagaagagaauaaaaaaaaaaggagggagguggggggcggggcgcgcccaagaaaaauuucuuuauagagggggggggggccccacuaucacuccccccccccccca
	.(((.(((((((((((((((.((((...(((((((.......((((((((((.............(((((((......)))))))..((((((........))))))....))))))))))....))))))))))).)).)))))).))))).)).)))...................(((((((((((...............))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-D11-16NOV2007-089--.691.2	is_MIRNA
	VAL:	1.47	MeanVal:	15.1230216666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggag---cugcuugauu--agcggcugaggcugguaugguucuacaaaua-gggucccccggg
            ++++++-|||++-++++++-||++++++---++--++---++-----------|+++-++++++++
            ++++++----++|++++++---++++++--|++--++-||++------------+++-++++++++
    REV:    uuuucuaaaaga-gaauuauuuucgccgcc-ccccccu--ccuuuuuucuccccccccgggggucc
                                            *********************	33:::53	28--48	>>LUSHE1NG-RP-249-D11-16NOV2007-089--.Lu0910.pre-miRNA:1333.miRNA:7202	gcugguaugguucuacaaaua
                                                    *********************	41:::61	36--55	>>LUSHE1NG-RP-249-D11-16NOV2007-089--.Lu0910.pre-miRNA:1333.miRNA:7203	gguucuacaaaua-ggguccc
                                                     *********************	42:::62	37--56	>>LUSHE1NG-RP-249-D11-16NOV2007-089--.Lu0910.pre-miRNA:1333.miRNA:7204	guucuacaaaua-gggucccc
                                                      *********************	43:::63	38--57	>>LUSHE1NG-RP-249-D11-16NOV2007-089--.Lu0910.pre-miRNA:1333.miRNA:7205	uucuacaaaua-ggguccccc
                                                *********************	37:::57	32--51	>>LUSHE1NG-RP-249-D11-16NOV2007-089--.Lu0910.pre-miRNA:1333.miRNA:7206	guaugguucuacaaaua-ggg
                                               *********************	36:::56	31--50	>>LUSHE1NG-RP-249-D11-16NOV2007-089--.Lu0910.pre-miRNA:1333.miRNA:7207	gguaugguucuacaaaua-gg
>>LUSHE1NG-RP-249-D11-16NOV2007-089--.Lu0910.pre-miRNA:1333
	uagagagaacgaaggagcugcuugauuagcggcugaggcugguaugguucuacaaauagggucccccgggaaaaaaaauacaaaaaaaauucaacccccacaauuaaaaaggggggaaaaaccccgaagggaaaaaaaaaaaaaacaggggguuuucccccccgggaaacccccccccugggggccccccccucuuuuuuccuccccccccgccgcuuuuauuaagagaaaaucuuuuuccccccccucuuuuuccccccucuuuggggggaaaggggaggggggggggggcucuuu
	.((((((...((((((.((.((((((.((((((...((..((...((...........(((.((((((((........................(((((...........)))))......(((....)))................(((((((((((.....)))))))))))..)))))))).)))............)).))..))..))))))...))))))))....))))))((((((((((((((((((((((.....)))))))))))).))))))))))...))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E05-16NOV2007-039--.651.0	is_MIRNA
	VAL:	1.23	MeanVal:	9.04742	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugg-agaaggaaggagaaggacuugccgcuuc
            ++++|++--+++-+++++--++--+++++++++
            ++++-++||+++-+++++--++--+++++++++
    REV:    ggccauc--ccucccucucuuuuuguggugggg
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-249-E05-16NOV2007-039--.Lu0910.pre-miRNA:1334.miRNA:7208	g-agaaggaaggagaaggacu
                 *********************	6:::26	5--25	>>LUSHE1NG-RP-249-E05-16NOV2007-039--.Lu0910.pre-miRNA:1334.miRNA:7209	agaaggaaggagaaggacuug
                     *********************	10:::30	9--29	>>LUSHE1NG-RP-249-E05-16NOV2007-039--.Lu0910.pre-miRNA:1334.miRNA:7210	ggaaggagaaggacuugccgc
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-249-E05-16NOV2007-039--.Lu0910.pre-miRNA:1334.miRNA:7211	gg-agaaggaaggagaaggac
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-RP-249-E05-16NOV2007-039--.Lu0910.pre-miRNA:1334.miRNA:7212	-agaaggaaggagaaggacuu
                    *********************	9:::29	8--28	>>LUSHE1NG-RP-249-E05-16NOV2007-039--.Lu0910.pre-miRNA:1334.miRNA:7213	aggaaggagaaggacuugccg
>>LUSHE1NG-RP-249-E05-16NOV2007-039--.Lu0910.pre-miRNA:1334
	auuggagaaggaaggagaaggacuugccgcuucaauguaaaagaacccucccccuuuuggggagagggggggggcuuuuuuuuuucauaaccuccccgcugguggggguauuuuccucuucuuucguggggggaggggugguguuuuucucucccucccuaccggg
	.((((((..(((.(((((..((..(((((((((.(((.((((((((((((((((((((...))))))))))))).)))))))...)))...((((((((.((.(((((......))))).))...)))))))).)))))))))..))..))))).))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E05-16NOV2007-039--.654.0	is_MIRNA
	VAL:	1.50	MeanVal:	10.7850306666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gg-agaaggaaggagaaggacuugccgcuuc
            ++|++--+++-+++++--++--+++++++++
            ++-++||+++-+++++--++--+++++++++
    REV:    ccauc--ccucccucucuuuuuguggugggg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-249-E05-16NOV2007-039--.Lu0910.pre-miRNA:1335.miRNA:7214	g-agaaggaaggagaaggacu
               *********************	4:::24	3--23	>>LUSHE1NG-RP-249-E05-16NOV2007-039--.Lu0910.pre-miRNA:1335.miRNA:7215	agaaggaaggagaaggacuug
                   *********************	8:::28	7--27	>>LUSHE1NG-RP-249-E05-16NOV2007-039--.Lu0910.pre-miRNA:1335.miRNA:7216	ggaaggagaaggacuugccgc
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-249-E05-16NOV2007-039--.Lu0910.pre-miRNA:1335.miRNA:7217	-agaaggaaggagaaggacuu
                  *********************	7:::27	6--26	>>LUSHE1NG-RP-249-E05-16NOV2007-039--.Lu0910.pre-miRNA:1335.miRNA:7218	aggaaggagaaggacuugccg
                *********************	5:::25	4--24	>>LUSHE1NG-RP-249-E05-16NOV2007-039--.Lu0910.pre-miRNA:1335.miRNA:7219	gaaggaaggagaaggacuugc
>>LUSHE1NG-RP-249-E05-16NOV2007-039--.Lu0910.pre-miRNA:1335
	ggagaaggaaggagaaggacuugccgcuucaauguaaaagaacccucccccuuuuggggagagggggggggcuuuuuuuuuucauaaccuccccgcugguggggguauuuuccucuucuuucguggggggaggggugguguuuuucucucccucccuaccg
	((((..(((.(((((..((..(((((((((.(((.((((((((((((((((((((...))))))))))))).)))))))...)))...((((((((.((.(((((......))))).))...)))))))).)))))))))..))..))))).))))).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.702.0	is_MIRNA
	VAL:	18.87	MeanVal:	213.569912	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuuc
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
    REV:    aagggugggcccccccaaauuuuuuuuuuuggggggggaaaagg
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1336.miRNA:7220	guuuaggaaaaaucuuccccc
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1336.miRNA:7221	uuuaggaaaaaucuucccccc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1336.miRNA:7222	gaaaaaucuuccccccuuuuu
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1336.miRNA:7223	cguuuaggaaaaaucuucccc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1336.miRNA:7224	aaaaaucuuccccccuuuuuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1336.miRNA:7225	ccguuuaggaaaaaucuuccc
>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1336
	gaagaggaaauuggugugugcuguguugucccccaaaccccaaucaaagggggaaaacccgaaaggaauaaaaaaacaggggguuucccccggaaacccccccggggccuccuuuuuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuucucuuucggaaaagggggggguuuuuuuuuuuaaacccccccgggugggaauauuuuuucuua
	.((((((((((.((...((.(((.(((.((((((..............))))))....((....))........))).((((((((((...)))))))))).))).))..))...(((((((((......((((((((((((...((((((((((((((......))))))))))))))...))))))))))))......))))))))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.702.1	is_MIRNA
	VAL:	18.87	MeanVal:	213.569912	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuuc
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
    REV:    aagggugggcccccccaaauuuuuuuuuuuggggggggaaaagg
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1337.miRNA:7226	guuuaggaaaaaucuuccccc
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1337.miRNA:7227	uuuaggaaaaaucuucccccc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1337.miRNA:7228	gaaaaaucuuccccccuuuuu
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1337.miRNA:7229	cguuuaggaaaaaucuucccc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1337.miRNA:7230	aaaaaucuuccccccuuuuuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1337.miRNA:7231	ccguuuaggaaaaaucuuccc
>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1337
	gaagaggaaauuggugugugcuguguugucccccaaaccccaaucaaagggggaaaacccgaaaggaauaaaaaaacaggggguuucccccggaaacccccccggggccuccuuuuuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuucucuuucggaaaagggggggguuuuuuuuuuuaaacccccccgggugggaauauuuuuucuua
	.((((((((((.((...((.(((.(((.((((((..............)))))).)))((....))............((((((((((...)))))))))).))).))..))...(((((((((......((((((((((((...((((((((((((((......))))))))))))))...))))))))))))......))))))))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.714.0	is_MIRNA
	VAL:	18.87	MeanVal:	213.569912	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuuc
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
    REV:    aagggugggcccccccaaauuuuuuuuuuuggggggggaaaagg
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1338.miRNA:7232	guuuaggaaaaaucuuccccc
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1338.miRNA:7233	uuuaggaaaaaucuucccccc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1338.miRNA:7234	gaaaaaucuuccccccuuuuu
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1338.miRNA:7235	cguuuaggaaaaaucuucccc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1338.miRNA:7236	aaaaaucuuccccccuuuuuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1338.miRNA:7237	ccguuuaggaaaaaucuuccc
>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1338
	ggugugugcuguguugucccccaaaccccaaucaaagggggaaaacccgaaaggaauaaaaaaacaggggguuucccccggaaacccccccggggccuccuuuuuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuucucuuucggaaaagggggggguuuuuuuuuuuaaacccccccgggugggaau
	((...((.(((.(((.((((((..............))))))....((....))........))).((((((((((...)))))))))).))).))..))...(((((((((......((((((((((((...((((((((((((((......))))))))))))))...))))))))))))......))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.714.1	is_MIRNA
	VAL:	18.87	MeanVal:	213.569912	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuuc
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
    REV:    aagggugggcccccccaaauuuuuuuuuuuggggggggaaaagg
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1339.miRNA:7238	guuuaggaaaaaucuuccccc
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1339.miRNA:7239	uuuaggaaaaaucuucccccc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1339.miRNA:7240	gaaaaaucuuccccccuuuuu
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1339.miRNA:7241	cguuuaggaaaaaucuucccc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1339.miRNA:7242	aaaaaucuuccccccuuuuuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1339.miRNA:7243	ccguuuaggaaaaaucuuccc
>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1339
	ggugugugcuguguugucccccaaaccccaaucaaagggggaaaacccgaaaggaauaaaaaaacaggggguuucccccggaaacccccccggggccuccuuuuuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuucucuuucggaaaagggggggguuuuuuuuuuuaaacccccccgggugggaau
	((...((.(((.(((.((((((..............)))))).)))((....))............((((((((((...)))))))))).))).))..))...(((((((((......((((((((((((...((((((((((((((......))))))))))))))...))))))))))))......))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.731.0	is_MIRNA
	VAL:	18.87	MeanVal:	213.569912	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuuc
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
    REV:    aagggugggcccccccaaauuuuuuuuuuuggggggggaaaagg
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1340.miRNA:7244	guuuaggaaaaaucuuccccc
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1340.miRNA:7245	uuuaggaaaaaucuucccccc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1340.miRNA:7246	gaaaaaucuuccccccuuuuu
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1340.miRNA:7247	cguuuaggaaaaaucuucccc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1340.miRNA:7248	aaaaaucuuccccccuuuuuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1340.miRNA:7249	ccguuuaggaaaaaucuuccc
>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1340
	cccccaaaccccaaucaaagggggaaaacccgaaaggaauaaaaaaacaggggguuucccccggaaacccccccggggccuccuuuuuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuucucuuucggaaaagggggggguuuuuuuuuuuaaacccccccgggugggaau
	.((((...((((.......))))......((....))............((((((((((...))))))))))..))))........(((((((((......((((((((((((...((((((((((((((......))))))))))))))...))))))))))))......))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.746.0	is_MIRNA
	VAL:	18.87	MeanVal:	213.569912	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuuc
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
    REV:    aagggugggcccccccaaauuuuuuuuuuuggggggggaaaagg
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1341.miRNA:7250	guuuaggaaaaaucuuccccc
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1341.miRNA:7251	uuuaggaaaaaucuucccccc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1341.miRNA:7252	gaaaaaucuuccccccuuuuu
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1341.miRNA:7253	cguuuaggaaaaaucuucccc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1341.miRNA:7254	aaaaaucuuccccccuuuuuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1341.miRNA:7255	ccguuuaggaaaaaucuuccc
>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1341
	caaagggggaaaacccgaaaggaauaaaaaaacaggggguuucccccggaaacccccccggggccuccuuuuuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuucucuuucggaaaagggggggguuuuuuuuuuuaaacccccccgggugggaau
	.((((((((.....((....))............((((((((((...))))))))))......))))))))(((((((((......((((((((((((...((((((((((((((......))))))))))))))...))))))))))))......))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.759.0	is_MIRNA
	VAL:	18.87	MeanVal:	213.569912	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuuc
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
    REV:    aagggugggcccccccaaauuuuuuuuuuuggggggggaaaagg
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1342.miRNA:7256	guuuaggaaaaaucuuccccc
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1342.miRNA:7257	uuuaggaaaaaucuucccccc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1342.miRNA:7258	gaaaaaucuuccccccuuuuu
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1342.miRNA:7259	cguuuaggaaaaaucuucccc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1342.miRNA:7260	aaaaaucuuccccccuuuuuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1342.miRNA:7261	ccguuuaggaaaaaucuuccc
>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1342
	cccgaaaggaauaaaaaaacaggggguuucccccggaaacccccccggggccuccuuuuuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuucucuuucggaaaagggggggguuuuuuuuuuuaaacccccccgggugggaauauuuuuuc
	.((....))...((((((..((((((....((((((........))))))))))))..(((((((((......((((((((((((...((((((((((((((......))))))))))))))...))))))))))))......)))))))))..)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.770.0	is_MIRNA
	VAL:	18.87	MeanVal:	213.569912	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuuc
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
    REV:    aagggugggcccccccaaauuuuuuuuuuuggggggggaaaagg
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1343.miRNA:7262	guuuaggaaaaaucuuccccc
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1343.miRNA:7263	uuuaggaaaaaucuucccccc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1343.miRNA:7264	gaaaaaucuuccccccuuuuu
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1343.miRNA:7265	cguuuaggaaaaaucuucccc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1343.miRNA:7266	aaaaaucuuccccccuuuuuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1343.miRNA:7267	ccguuuaggaaaaaucuuccc
>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1343
	uaaaaaaacaggggguuucccccggaaacccccccggggccuccuuuuuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuucucuuucggaaaagggggggguuuuuuuuuuuaaacccccccgggugggaauauuuuuuc
	.((((((..((((((....((((((........))))))))))))..(((((((((......((((((((((((...((((((((((((((......))))))))))))))...))))))))))))......)))))))))..)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.778.0	is_MIRNA
	VAL:	18.87	MeanVal:	213.569912	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuuc
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
    REV:    aagggugggcccccccaaauuuuuuuuuuuggggggggaaaagg
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1344.miRNA:7268	guuuaggaaaaaucuuccccc
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1344.miRNA:7269	uuuaggaaaaaucuucccccc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1344.miRNA:7270	gaaaaaucuuccccccuuuuu
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1344.miRNA:7271	cguuuaggaaaaaucuucccc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1344.miRNA:7272	aaaaaucuuccccccuuuuuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1344.miRNA:7273	ccguuuaggaaaaaucuuccc
>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1344
	caggggguuucccccggaaacccccccggggccuccuuuuuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuucucuuucggaaaagggggggguuuuuuuuuuuaaacccccccgggugggaau
	.((((((....((((((........))))))))))))..(((((((((......((((((((((((...((((((((((((((......))))))))))))))...))))))))))))......))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.788.0	is_MIRNA
	VAL:	18.87	MeanVal:	213.569912	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuuc
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
    REV:    aagggugggcccccccaaauuuuuuuuuuuggggggggaaaagg
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1345.miRNA:7274	guuuaggaaaaaucuuccccc
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1345.miRNA:7275	uuuaggaaaaaucuucccccc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1345.miRNA:7276	gaaaaaucuuccccccuuuuu
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1345.miRNA:7277	cguuuaggaaaaaucuucccc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1345.miRNA:7278	aaaaaucuuccccccuuuuuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1345.miRNA:7279	ccguuuaggaaaaaucuuccc
>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1345
	cccccggaaacccccccggggccuccuuuuuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuucucuuucggaaaagggggggguuuuuuuuuuuaaacccccccgggugggaau
	.((((((........))))))........(((((((((......((((((((((((...((((((((((((((......))))))))))))))...))))))))))))......))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.792.0	is_MIRNA
	VAL:	18.87	MeanVal:	213.569912	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuuc
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
    REV:    aagggugggcccccccaaauuuuuuuuuuuggggggggaaaagg
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1346.miRNA:7280	guuuaggaaaaaucuuccccc
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1346.miRNA:7281	uuuaggaaaaaucuucccccc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1346.miRNA:7282	gaaaaaucuuccccccuuuuu
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1346.miRNA:7283	cguuuaggaaaaaucuucccc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1346.miRNA:7284	aaaaaucuuccccccuuuuuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1346.miRNA:7285	ccguuuaggaaaaaucuuccc
>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1346
	cggaaacccccccggggccuccuuuuuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuucucuuucggaaaagggggggguuuuuuuuuuuaaacccccccgggugggaau
	.(((..((((...))))..)))...(((((((((......((((((((((((...((((((((((((((......))))))))))))))...))))))))))))......))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.797.0	is_MIRNA
	VAL:	18.87	MeanVal:	213.569912	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuuc
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
    REV:    aagggugggcccccccaaauuuuuuuuuuuggggggggaaaagg
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1347.miRNA:7286	guuuaggaaaaaucuuccccc
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1347.miRNA:7287	uuuaggaaaaaucuucccccc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1347.miRNA:7288	gaaaaaucuuccccccuuuuu
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1347.miRNA:7289	cguuuaggaaaaaucuucccc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1347.miRNA:7290	aaaaaucuuccccccuuuuuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1347.miRNA:7291	ccguuuaggaaaaaucuuccc
>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1347
	acccccccggggccuccuuuuuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuucucuuucggaaaagggggggguuuuuuuuuuuaaacccccccgggugggaau
	.((((...))))........(((((((((......((((((((((((...((((((((((((((......))))))))))))))...))))))))))))......))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.816.0	is_MIRNA
	VAL:	18.87	MeanVal:	213.569912	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuuc
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
            +++++++++------++++++++++++---++++++++++++++
    REV:    aagggugggcccccccaaauuuuuuuuuuuggggggggaaaagg
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1348.miRNA:7292	guuuaggaaaaaucuuccccc
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1348.miRNA:7293	uuuaggaaaaaucuucccccc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1348.miRNA:7294	gaaaaaucuuccccccuuuuu
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1348.miRNA:7295	cguuuaggaaaaaucuucccc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1348.miRNA:7296	aaaaaucuuccccccuuuuuu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1348.miRNA:7297	ccguuuaggaaaaaucuuccc
>>LUSHE1NG-RP-249-E06-16NOV2007-040--.Lu0910.pre-miRNA:1348
	uuuuccacccuuccccguuuaggaaaaaucuuccccccuuuuuucucuuucggaaaagggggggguuuuuuuuuuuaaacccccccgggugggaau
	.(((((((((......((((((((((((...((((((((((((((......))))))))))))))...))))))))))))......))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.598.0	is_MIRNA
	VAL:	12.98	MeanVal:	207.388317	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaa
            ++-++-+++++++++-+++++++----------++++
            ++-++-+++++++++-+++++++--------||++++
    REV:    ccgccgccccccccuuuguuuuuuuuuguuu--uauu
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1349.miRNA:7298	acaaaaauuuuuucuuuguaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1349.miRNA:7299	cacaaaaauuuuuucuuugua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1349.miRNA:7300	gggggcacaaaaauuuuuucu
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1349.miRNA:7301	ggggggcacaaaaauuuuuuc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1349.miRNA:7302	ggggcacaaaaauuuuuucuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1349.miRNA:7303	gggggggggcacaaaaauuuu
>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1349
	uaggucucgauaauccuucuccacucuucgcuauccccuuuucccuuggggaaagggggggccuuuucuuaaaaccucccgguaugguuuuuuucaauucgggggggggggguuuucccccucaaagggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaaaaaauuuauuuuguuuuuuuuuguuuccccccccgccgcca
	.(((((.(((.................)))....((((((((((....)))))))))).)))))..........((((((((..(((......)))..)))))))).(((((....))))).....((.((.(((((((((.(((((((..........((((.....))))........))))))).))))))))).)).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.626.0	is_MIRNA
	VAL:	12.98	MeanVal:	207.388317	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaa
            ++-++-+++++++++-+++++++----------++++
            ++-++-+++++++++-+++++++--------||++++
    REV:    ccgccgccccccccuuuguuuuuuuuuguuu--uauu
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1350.miRNA:7304	acaaaaauuuuuucuuuguaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1350.miRNA:7305	cacaaaaauuuuuucuuugua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1350.miRNA:7306	gggggcacaaaaauuuuuucu
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1350.miRNA:7307	ggggggcacaaaaauuuuuuc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1350.miRNA:7308	ggggcacaaaaauuuuuucuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1350.miRNA:7309	gggggggggcacaaaaauuuu
>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1350
	cgcuauccccuuuucccuuggggaaagggggggccuuuucuuaaaaccucccgguaugguuuuuuucaauucgggggggggggguuuucccccucaaagggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaaaaaauuuauuuuguuuuuuuuuguuuccccccccgccgcca
	.(((.(((((((((((....))))))))))))))............((((((((..(((......)))..)))))))).(((((....))))).....((.((.(((((((((.(((((((..........((((.....))))........))))))).))))))))).)).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.630.0	is_MIRNA
	VAL:	12.98	MeanVal:	207.388317	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaa
            ++-++-+++++++++-+++++++----------++++
            ++-++-+++++++++-+++++++--------||++++
    REV:    ccgccgccccccccuuuguuuuuuuuuguuu--uauu
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1351.miRNA:7310	acaaaaauuuuuucuuuguaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1351.miRNA:7311	cacaaaaauuuuuucuuugua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1351.miRNA:7312	gggggcacaaaaauuuuuucu
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1351.miRNA:7313	ggggggcacaaaaauuuuuuc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1351.miRNA:7314	ggggcacaaaaauuuuuucuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1351.miRNA:7315	gggggggggcacaaaaauuuu
>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1351
	auccccuuuucccuuggggaaagggggggccuuuucuuaaaaccucccgguaugguuuuuuucaauucgggggggggggguuuucccccucaaagggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaaaaaauuuauuuuguuuuuuuuuguuuccccccccgccgcca
	.((((((((((((...))))))))))))..............((((((((..(((......)))..)))))))).(((((....))))).....((.((.(((((((((.(((((((..........((((.....))))........))))))).))))))))).)).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.636.0	is_MIRNA
	VAL:	12.98	MeanVal:	207.388317	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaa
            ++-++-+++++++++-+++++++----------++++
            ++-++-+++++++++-+++++++--------||++++
    REV:    ccgccgccccccccuuuguuuuuuuuuguuu--uauu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7316	ggggggggggggggcacaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7317	gggggggggggggcacaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7318	ggggggggggggcacaaaaau
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7319	gggggggggggcacaaaaauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7320	ggggggggggcacaaaaauuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7321	gggggggggcacaaaaauuuu
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7322	acaaaaauuuuuucuuuguaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7323	cacaaaaauuuuuucuuugua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7324	gggggcacaaaaauuuuuucu
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7325	ggggggcacaaaaauuuuuuc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7326	ggggcacaaaaauuuuuucuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7327	gggggggggcacaaaaauuuu
>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352
	uuuucccuuggggaaagggggggccuuuucuuaaaaccucccgguaugguuuuuuucaauucgggggggggggguuuucccccucaaagggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaaaaaauuuauuuuguuuuuuuuuguuuccccccccgccgcca
	.(((((....))))).(((((((....(((((....((((((((..(((......)))..)))))))).)))))....)))))))...((.((.(((((((((.(((((((..........((((.....))))........))))))).))))))))).)).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.642.0	is_MIRNA
	VAL:	12.98	MeanVal:	207.388317	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaa
            ++-++-+++++++++-+++++++----------++++
            ++-++-+++++++++-+++++++--------||++++
    REV:    ccgccgccccccccuuuguuuuuuuuuguuu--uauu
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1353.miRNA:7328	acaaaaauuuuuucuuuguaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1353.miRNA:7329	cacaaaaauuuuuucuuugua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1353.miRNA:7330	gggggcacaaaaauuuuuucu
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1353.miRNA:7331	ggggggcacaaaaauuuuuuc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1353.miRNA:7332	ggggcacaaaaauuuuuucuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1353.miRNA:7333	gggggggggcacaaaaauuuu
>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1353
	cuuggggaaagggggggccuuuucuuaaaaccucccgguaugguuuuuuucaauucgggggggggggguuuucccccucaaagggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaaaaaauuuauuuuguuuuuuuuuguuuccccccccgccgcca
	.(((((((((((.....)))))))))))..((((((((..(((......)))..)))))))).(((((....))))).....((.((.(((((((((.(((((((..........((((.....))))........))))))).))))))))).)).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.651.0	is_MIRNA
	VAL:	12.98	MeanVal:	207.388317	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaa
            ++-++-+++++++++-+++++++----------++++
            ++-++-+++++++++-+++++++--------||++++
    REV:    ccgccgccccccccuuuguuuuuuuuuguuu--uauu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1354.miRNA:7334	ggggggggggggggcacaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1354.miRNA:7335	gggggggggggggcacaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1354.miRNA:7336	ggggggggggggcacaaaaau
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1354.miRNA:7337	gggggggggggcacaaaaauu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1354.miRNA:7338	ggggggggggcacaaaaauuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1354.miRNA:7339	gggggggggcacaaaaauuuu
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1354.miRNA:7340	acaaaaauuuuuucuuuguaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1354.miRNA:7341	cacaaaaauuuuuucuuugua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1354.miRNA:7342	gggggcacaaaaauuuuuucu
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1354.miRNA:7343	ggggggcacaaaaauuuuuuc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1354.miRNA:7344	ggggcacaaaaauuuuuucuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1354.miRNA:7345	gggggggggcacaaaaauuuu
>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1354
	agggggggccuuuucuuaaaaccucccgguaugguuuuuuucaauucgggggggggggguuuucccccucaaagggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaaaaaauuuauuuuguuuuuuuuuguuuccccccccgccgcca
	.(((((((....(((((....((((((((..(((......)))..)))))))).)))))....)))))))...((.((.(((((((((.(((((((..........((((.....))))........))))))).))))))))).)).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.671.0	is_MIRNA
	VAL:	12.98	MeanVal:	207.388317	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaa
            ++-++-+++++++++-+++++++----------++++
            ++-++-+++++++++-+++++++--------||++++
    REV:    ccgccgccccccccuuuguuuuuuuuuguuu--uauu
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1355.miRNA:7346	acaaaaauuuuuucuuuguaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1355.miRNA:7347	cacaaaaauuuuuucuuugua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1355.miRNA:7348	gggggcacaaaaauuuuuucu
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1355.miRNA:7349	ggggggcacaaaaauuuuuuc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1355.miRNA:7350	ggggcacaaaaauuuuuucuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1355.miRNA:7351	gggggggggcacaaaaauuuu
>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1355
	accucccgguaugguuuuuuucaauucgggggggggggguuuucccccucaaagggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaaaaaauuuauuuuguuuuuuuuuguuuccccccccgccgcca
	.((((((((..(((......)))..)))))))).(((((....))))).....((.((.(((((((((.(((((((..........((((.....))))........))))))).))))))))).)).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.689.0	is_MIRNA
	VAL:	12.98	MeanVal:	207.388317	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaa
            ++-++-+++++++++-+++++++----------++++
            ++-++-+++++++++-+++++++--------||++++
    REV:    ccgccgccccccccuuuguuuuuuuuuguuu--uauu
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1356.miRNA:7352	acaaaaauuuuuucuuuguaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1356.miRNA:7353	cacaaaaauuuuuucuuugua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1356.miRNA:7354	gggggcacaaaaauuuuuucu
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1356.miRNA:7355	ggggggcacaaaaauuuuuuc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1356.miRNA:7356	ggggcacaaaaauuuuuucuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1356.miRNA:7357	gggggggggcacaaaaauuuu
>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1356
	uuucaauucgggggggggggguuuucccccucaaagggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaaaaaauuuauuuuguuuuuuuuuguuuccccccccgccgccagaa
	.(((.....(((((((((.....)))))))))...((.((.(((((((((.(((((((..........((((.....))))........))))))).))))))))).)).)).)))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.689.1	is_MIRNA
	VAL:	12.98	MeanVal:	207.388317	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaa
            ++-++-+++++++++-+++++++----------++++
            ++-++-+++++++++-+++++++--------||++++
    REV:    ccgccgccccccccuuuguuuuuuuuuguuu--uauu
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1357.miRNA:7358	acaaaaauuuuuucuuuguaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1357.miRNA:7359	cacaaaaauuuuuucuuugua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1357.miRNA:7360	gggggcacaaaaauuuuuucu
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1357.miRNA:7361	ggggggcacaaaaauuuuuuc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1357.miRNA:7362	ggggcacaaaaauuuuuucuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1357.miRNA:7363	gggggggggcacaaaaauuuu
>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1357
	uuucaauucgggggggggggguuuucccccucaaagggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaaaaaauuuauuuuguuuuuuuuuguuuccccccccgccgccagaa
	.........(((((((((.....)))))))))...((.((.(((((((((.(((((((..........((((.....))))........))))))).))))))))).)).))....

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.697.0	is_MIRNA
	VAL:	12.98	MeanVal:	207.388317	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaa
            ++-++-+++++++++-+++++++----------++++
            ++-++-+++++++++-+++++++--------||++++
    REV:    ccgccgccccccccuuuguuuuuuuuuguuu--uauu
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1358.miRNA:7364	acaaaaauuuuuucuuuguaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1358.miRNA:7365	cacaaaaauuuuuucuuugua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1358.miRNA:7366	gggggcacaaaaauuuuuucu
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1358.miRNA:7367	ggggggcacaaaaauuuuuuc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1358.miRNA:7368	ggggcacaaaaauuuuuucuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1358.miRNA:7369	gggggggggcacaaaaauuuu
>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1358
	cgggggggggggguuuucccccucaaagggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaaaaaauuuauuuuguuuuuuuuuguuuccccccccgccgcca
	.(((((((((.....)))))))))...((.((.(((((((((.(((((((..........((((.....))))........))))))).))))))))).)).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.703.0	is_MIRNA
	VAL:	12.98	MeanVal:	207.388317	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaa
            ++-++-+++++++++-+++++++----------++++
            ++-++-+++++++++-+++++++--------||++++
    REV:    ccgccgccccccccuuuguuuuuuuuuguuu--uauu
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1359.miRNA:7370	acaaaaauuuuuucuuuguaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1359.miRNA:7371	cacaaaaauuuuuucuuugua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1359.miRNA:7372	gggggcacaaaaauuuuuucu
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1359.miRNA:7373	ggggggcacaaaaauuuuuuc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1359.miRNA:7374	ggggcacaaaaauuuuuucuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1359.miRNA:7375	gggggggggcacaaaaauuuu
>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1359
	ggggggguuuucccccucaaagggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaaaaaauuuauuuuguuuuuuuuuguuuccccccccgccgcca
	(((((((....)))))))...((.((.(((((((((.(((((((..........((((.....))))........))))))).))))))))).)).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.723.0	is_MIRNA
	VAL:	12.98	MeanVal:	207.388317	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaa
            ++-++-+++++++++-+++++++----------++++
            ++-++-+++++++++-+++++++--------||++++
    REV:    ccgccgccccccccuuuguuuuuuuuuguuu--uauu
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1360.miRNA:7376	acaaaaauuuuuucuuuguaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1360.miRNA:7377	cacaaaaauuuuuucuuugua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1360.miRNA:7378	gggggcacaaaaauuuuuucu
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1360.miRNA:7379	ggggggcacaaaaauuuuuuc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1360.miRNA:7380	ggggcacaaaaauuuuuucuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1360.miRNA:7381	gggggggggcacaaaaauuuu
>>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1360
	agggggggggggggggcacaaaaauuuuuucuuuguaaaaaauuuauuuuguuuuuuuuuguuuccccccccgccgcca
	.((.((.(((((((((.(((((((..........((((.....))))........))))))).))))))))).)).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-G10-16NOV2007-068--.577.0	is_MIRNA
	VAL:	11.02	MeanVal:	91.3051088333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugaagaacggaugaaagugacgcaggaggagcaa-aagacgcccccuc
            ++++++++-+++------+++++--+++++-----|++++-++++++++
            ++++++++-+++------+++++--+++++------++++-++++++++
    REV:    ggcuuuuuucuuuaugaaauugcccccucuaaauccuuuuucggggggg
                                *********************	21:::41	21--40	>>LUSHE1NG-RP-249-G10-16NOV2007-068--.Lu0910.pre-miRNA:1361.miRNA:7382	acgcaggaggagcaa-aagac
                                    *********************	25:::45	25--44	>>LUSHE1NG-RP-249-G10-16NOV2007-068--.Lu0910.pre-miRNA:1361.miRNA:7383	aggaggagcaa-aagacgccc
                                  *********************	23:::43	23--42	>>LUSHE1NG-RP-249-G10-16NOV2007-068--.Lu0910.pre-miRNA:1361.miRNA:7384	gcaggaggagcaa-aagacgc
                                 *********************	22:::42	22--41	>>LUSHE1NG-RP-249-G10-16NOV2007-068--.Lu0910.pre-miRNA:1361.miRNA:7385	cgcaggaggagcaa-aagacg
                                   *********************	24:::44	24--43	>>LUSHE1NG-RP-249-G10-16NOV2007-068--.Lu0910.pre-miRNA:1361.miRNA:7386	caggaggagcaa-aagacgcc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-249-G10-16NOV2007-068--.Lu0910.pre-miRNA:1361.miRNA:7387	gaagaacggaugaaagugacg
>>LUSHE1NG-RP-249-G10-16NOV2007-068--.Lu0910.pre-miRNA:1361
	uucgcccagucgaugacugaagaacggaugaaagugacgcaggaggagcaaaagacgcccccucggaaaagggggggcuuuuuccuaaaucucccccguuaaaguauuucuuuuuucgggggguggggggguuuuccccuccacacaggggugguggguguguccaaacacccc
	.((((((.........((((((((.(((......(((((..(((((.....((((.((((((((......)))))))).))))......)))))..)))))......))).))))))))...(((((((((....)))))))))....)))))).((((((......)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-249-G10-16NOV2007-068--.592.0	is_MIRNA
	VAL:	11.02	MeanVal:	91.3051088333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugaagaacggaugaaagugacgcaggaggagcaa-aagacgcccccuc
            ++++++++-+++------+++++--+++++-----|++++-++++++++
            ++++++++-+++------+++++--+++++------++++-++++++++
    REV:    ggcuuuuuucuuuaugaaauugcccccucuaaauccuuuuucggggggg
                                *********************	21:::41	21--40	>>LUSHE1NG-RP-249-G10-16NOV2007-068--.Lu0910.pre-miRNA:1362.miRNA:7388	acgcaggaggagcaa-aagac
                                    *********************	25:::45	25--44	>>LUSHE1NG-RP-249-G10-16NOV2007-068--.Lu0910.pre-miRNA:1362.miRNA:7389	aggaggagcaa-aagacgccc
                                  *********************	23:::43	23--42	>>LUSHE1NG-RP-249-G10-16NOV2007-068--.Lu0910.pre-miRNA:1362.miRNA:7390	gcaggaggagcaa-aagacgc
                                 *********************	22:::42	22--41	>>LUSHE1NG-RP-249-G10-16NOV2007-068--.Lu0910.pre-miRNA:1362.miRNA:7391	cgcaggaggagcaa-aagacg
                                   *********************	24:::44	24--43	>>LUSHE1NG-RP-249-G10-16NOV2007-068--.Lu0910.pre-miRNA:1362.miRNA:7392	caggaggagcaa-aagacgcc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-249-G10-16NOV2007-068--.Lu0910.pre-miRNA:1362.miRNA:7393	gaagaacggaugaaagugacg
>>LUSHE1NG-RP-249-G10-16NOV2007-068--.Lu0910.pre-miRNA:1362
	acugaagaacggaugaaagugacgcaggaggagcaaaagacgcccccucggaaaagggggggcuuuuuccuaaaucucccccguuaaaguauuucuuuuuucgggggguggggggguuuuccccuccacacaggggugguggguguguccaaacacccc
	.((((((((.(((......(((((..(((((.....((((.((((((((......)))))))).))))......)))))..)))))......))).))))))))...(((((((((....)))))))))...((((((...((.....))...))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-250-B01-16NOV2007-013--.634.0	is_MIRNA
	VAL:	4.46	MeanVal:	8.01636733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccgcccccaaggggggggggggggggugcccaaaaa
            ++++-+++++--++++++++++++-+++-+++++++++
            ++++-+++++--++++++++++++-+++-+++++++++
    REV:    aaggagggggcgccccccccccccguccuuggguuuuu
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSHE1NG-RP-250-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1363.miRNA:7394	gggggggggggugcccaaaaa
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-250-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1363.miRNA:7395	ggggggggggggugcccaaaa
>>LUSHE1NG-RP-250-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1363
	guuccgcccccaaggggggggggggggggugcccaaaaaccccccccgguuucccccccccaaccccccggcgccccucuuuuuaucccgggaaaaaaauauuucuuucuuuuuuuuggguuccugccccccccccccgcgggggaggaaa
	.((((.(((((..((((((((((((.(((.(((((((((........((((..........)))).(((((................)))))....................))))))))).))).))))))))))))..))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-250-G01-16NOV2007-003--.1075.0	is_MIRNA
	VAL:	174.09	MeanVal:	2068.21296	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccaagggggggaaaaccccgggggggaaa
            ++++-++++++++-------+++++++++++
            ++++-++++++++-------+++++++++++
    REV:    ggggcucuccccccaaaagagcccccccuuu
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-250-G01-16NOV2007-003--.Lu0910.pre-miRNA:1364.miRNA:7396	gggaaaaccccgggggggaaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-250-G01-16NOV2007-003--.Lu0910.pre-miRNA:1364.miRNA:7397	ggggaaaaccccgggggggaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-250-G01-16NOV2007-003--.Lu0910.pre-miRNA:1364.miRNA:7398	aagggggggaaaaccccgggg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-250-G01-16NOV2007-003--.Lu0910.pre-miRNA:1364.miRNA:7399	caagggggggaaaaccccggg
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-250-G01-16NOV2007-003--.Lu0910.pre-miRNA:1364.miRNA:7400	ccaagggggggaaaaccccgg
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSHE1NG-RP-250-G01-16NOV2007-003--.Lu0910.pre-miRNA:1364.miRNA:7401	gggggaaaaccccggggggga
>>LUSHE1NG-RP-250-G01-16NOV2007-003--.Lu0910.pre-miRNA:1364
	accccaagggggggaaaaccccgggggggaaaaaaaaacaccccgagauuucccccccgagaaaaccccccucucgggggccccccuguuuuuuuccccccccgggcggggggucaagaaaaaagcuuuguucccccccccuuuucuuccccgcggggaaaaaagggggggggagc
	.((((.((((((((.......(((((((((((................))))))))))).......)))))))).))))........(((((((((.((((((....))))))....)))))))))...((((((((((((((((.(((((....)))))))))))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.769.0	is_MIRNA
	VAL:	7.36	MeanVal:	24.6195345	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaaccggaaaaacuguuucccccccuuuuucucc
            +++++--++++++++-----++++++++++++++++
            +++++--++++++++-||||++++++++++++++++
    REV:    aaauuuuuuuuuuugc----ggggggggaaaagggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.Lu0910.pre-miRNA:1365.miRNA:7402	uuaaccggaaaaacuguuucc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.Lu0910.pre-miRNA:1365.miRNA:7403	uaaccggaaaaacuguuuccc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.Lu0910.pre-miRNA:1365.miRNA:7404	aaccggaaaaacuguuucccc
>>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.Lu0910.pre-miRNA:1365
	agggguuuuccccccccggagacaccuccccccggggggccucucuccguuuuccaaaccccugccgccuuuaaccggaaaaacuguuucccccccuuuuucuccccuuuggggaaaaggggggggcguuuuuuuuuuuaaaauccccccgcgguuguugagguuauuucuuuaauuuuucuugggggugggggggguguuuuuu
	.((((....))))....(((((((((((((((((((((....................)))))).....(((((..((((((((.....((((((((((((((((.....)))))))))))))))).))))))))..)))))...((((((.((..(((((((......)))))))...)).)))))).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.785.0	is_MIRNA
	VAL:	7.36	MeanVal:	24.6195345	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaaccggaaaaacuguuucccccccuuuuucucc
            +++++--++++++++-----++++++++++++++++
            +++++--++++++++-||||++++++++++++++++
    REV:    aaauuuuuuuuuuugc----ggggggggaaaagggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.Lu0910.pre-miRNA:1366.miRNA:7405	uuaaccggaaaaacuguuucc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.Lu0910.pre-miRNA:1366.miRNA:7406	uaaccggaaaaacuguuuccc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.Lu0910.pre-miRNA:1366.miRNA:7407	aaccggaaaaacuguuucccc
>>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.Lu0910.pre-miRNA:1366
	cggagacaccuccccccggggggccucucuccguuuuccaaaccccugccgccuuuaaccggaaaaacuguuucccccccuuuuucuccccuuuggggaaaaggggggggcguuuuuuuuuuuaaaauccccccgcgguuguugagguuauuucuuuaauuuuucuugggggugggggggguguuuuuu
	.(((((((((((((((((((((....................)))))).....(((((..((((((((.....((((((((((((((((.....)))))))))))))))).))))))))..)))))...((((((.((..(((((((......)))))))...)).)))))).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.800.0	is_MIRNA
	VAL:	7.36	MeanVal:	24.6195345	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaaccggaaaaacuguuucccccccuuuuucucc
            +++++--++++++++-----++++++++++++++++
            +++++--++++++++-||||++++++++++++++++
    REV:    aaauuuuuuuuuuugc----ggggggggaaaagggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.Lu0910.pre-miRNA:1367.miRNA:7408	uuaaccggaaaaacuguuucc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.Lu0910.pre-miRNA:1367.miRNA:7409	uaaccggaaaaacuguuuccc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.Lu0910.pre-miRNA:1367.miRNA:7410	aaccggaaaaacuguuucccc
>>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.Lu0910.pre-miRNA:1367
	ccggggggccucucuccguuuuccaaaccccugccgccuuuaaccggaaaaacuguuucccccccuuuuucuccccuuuggggaaaaggggggggcguuuuuuuuuuuaaaauccccccgcgguuguugagguuauuucuuuaauuuuucuuggggguggggggggug
	.(((((((...)))))))........((((((.((...(((((..((((((((.....((((((((((((((((.....)))))))))))))))).))))))))..)))))...((((((.((..(((((((......)))))))...)).)))))).)).)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.825.0	is_MIRNA
	VAL:	7.36	MeanVal:	24.6195345	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaaccggaaaaacuguuucccccccuuuuucucc
            +++++--++++++++-----++++++++++++++++
            +++++--++++++++-||||++++++++++++++++
    REV:    aaauuuuuuuuuuugc----ggggggggaaaagggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.Lu0910.pre-miRNA:1368.miRNA:7411	uuaaccggaaaaacuguuucc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.Lu0910.pre-miRNA:1368.miRNA:7412	uaaccggaaaaacuguuuccc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.Lu0910.pre-miRNA:1368.miRNA:7413	aaccggaaaaacuguuucccc
>>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.Lu0910.pre-miRNA:1368
	aaccccugccgccuuuaaccggaaaaacuguuucccccccuuuuucuccccuuuggggaaaaggggggggcguuuuuuuuuuuaaaauccccccgcgguuguugagguuauuucuuuaauuuuucuuggggguggggggggug
	.((((((.((...(((((..((((((((.....((((((((((((((((.....)))))))))))))))).))))))))..)))))...((((((.((..(((((((......)))))))...)).)))))).)).)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.837.0	is_MIRNA
	VAL:	7.36	MeanVal:	24.6195345	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaaccggaaaaacuguuucccccccuuuuucucc
            +++++--++++++++-----++++++++++++++++
            +++++--++++++++-||||++++++++++++++++
    REV:    aaauuuuuuuuuuugc----ggggggggaaaagggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.Lu0910.pre-miRNA:1369.miRNA:7414	uuaaccggaaaaacuguuucc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.Lu0910.pre-miRNA:1369.miRNA:7415	uaaccggaaaaacuguuuccc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.Lu0910.pre-miRNA:1369.miRNA:7416	aaccggaaaaacuguuucccc
>>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.Lu0910.pre-miRNA:1369
	cuuuaaccggaaaaacuguuucccccccuuuuucuccccuuuggggaaaaggggggggcguuuuuuuuuuuaaaauccccccgcgguuguugagguuauuucuuuaauuuuucuugggggugggggggg
	.(((((..((((((((.....((((((((((((((((.....)))))))))))))))).))))))))..))))).(((((((((((..(((((((......)))))))....)).....))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-252-A08-16NOV2007-064--.699.0	is_MIRNA
	VAL:	5.49	MeanVal:	59.8442075	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccccccgcgccuuaucggaaaacacuuucucccc
            ++++++++-++++-++++++++++--------++++
            ++++++++|++++|++++++++++--------++++
    REV:    gugggggg-gugg-gugguuuuuuuuuuuuuugggg
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-252-A08-16NOV2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1370.miRNA:7417	aucggaaaacacuuucucccc
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-252-A08-16NOV2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1370.miRNA:7418	uaucggaaaacacuuucuccc
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1NG-RP-252-A08-16NOV2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1370.miRNA:7419	cuuaucggaaaacacuuucuc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-252-A08-16NOV2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1370.miRNA:7420	ccuuaucggaaaacacuuucu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-252-A08-16NOV2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1370.miRNA:7421	uuaucggaaaacacuuucucc
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-252-A08-16NOV2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1370.miRNA:7422	gccuuaucggaaaacacuuuc
>>LUSHE1NG-RP-252-A08-16NOV2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1370
	ccaccccccgcgccuuaucggaaaacacuuucuccccuuuuuuccccuuggggaagggggggguguuuuuucaaaaucccccccgugggguuuuuuuuuuuuuugguggguggggggguguguucuccccccacgggggggggggguggggggggugccaaaacaccccccccccccccuccccuc
	.((((((((.((((.((((((((((........((((....(((((....)))))(((((((((...........)))))))))..))))........))))))))))))))))))))))..............((((((((((((.((((((((((......)))))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.570.1	is_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	5.619567	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaggaggugacucugggauuguacuucaucgugguug
            ++++++++++--+++++++-----+++++++--++++++
            ++++++++++--+++++++---||+++++++--++++++
    REV:    cucuuuuccgggggggcccccu--ugaaguaaagccggc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1371.miRNA:7423	acucugggauuguacuucauc
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1371.miRNA:7424	ugggauuguacuucaucgugg
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1371.miRNA:7425	gggauuguacuucaucguggu
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1371.miRNA:7426	cugggauuguacuucaucgug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1371.miRNA:7427	cucugggauuguacuucaucg
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1371.miRNA:7428	ggauuguacuucaucgugguu
>>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1371
	cgggaggaggugacucugggauuguacuucaucgugguuggcugcggucggagugccgaucuaggauuugaaagaaaggcgacggccgaaaugaaguucccccgggggggccuuuucucuaaacccccccggguggggggaaucuccucuuuuccggggggggagggggguguuuuccccuccccagggggggggggugggggggggggccccaaccaaccc
	.((((((((((..(((((((.....(((((((..((((((.(((.((((((....)))))))))..(((....)))......))))))..)))))))...)))))))..))))))))))....((((((((((.((((((((.((((((((..((...))..))))))))....))))))))))).))))))).((((.((..(((....)))..)).))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-252-F02-16NOV2007-006--.1055.0	is_MIRNA
	VAL:	2.48	MeanVal:	10.448985	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccc-cccccccccacccccccgggaaaauucggg
            ++++--|+++++++++-++--++++++++-----+++
            ++++---+++++++++-++-|++++++++-----+++
    REV:    aggguuugggggggggagga-ggguucuucuuuuccc
                            *********************	17:::37	16--36	>>LUSHE1NG-RP-252-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1372.miRNA:7429	acccccccgggaaaauucggg
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-252-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1372.miRNA:7430	cacccccccgggaaaauucgg
                          *********************	15:::35	14--34	>>LUSHE1NG-RP-252-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1372.miRNA:7431	ccacccccccgggaaaauucg
                         *********************	14:::34	13--33	>>LUSHE1NG-RP-252-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1372.miRNA:7432	cccacccccccgggaaaauuc
                        *********************	13:::33	12--32	>>LUSHE1NG-RP-252-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1372.miRNA:7433	ccccacccccccgggaaaauu
>>LUSHE1NG-RP-252-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1372
	cucuuucccccggacaaggggcccccuuucccuuuuuuuuuucuuuuuuuuucggagcgggaaaagaaaauuuuuuuuccccccccccccccacccccccgggaaaauucgggaaggcccccuuuucuucuugggaggaggggggggguuugggauauuauacuuaaaaguggggggaagaa
	.(((((((((((((.(((((...))))))))..(((((((((((..(((.....)))..))))))))))).......((((..(((((((((.((..((((((((.....(((......))).....)))))))).)).)))))))))...))))................)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-252-F02-16NOV2007-006--.1131.0	is_MIRNA
	VAL:	2.48	MeanVal:	10.448985	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccc-cccccccccacccccccgggaaaauucggg
            ++++--|+++++++++-++--++++++++-----+++
            ++++---+++++++++-++-|++++++++-----+++
    REV:    aggguuugggggggggagga-ggguucuucuuuuccc
                            *********************	17:::37	16--36	>>LUSHE1NG-RP-252-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1373.miRNA:7434	acccccccgggaaaauucggg
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-252-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1373.miRNA:7435	cacccccccgggaaaauucgg
                          *********************	15:::35	14--34	>>LUSHE1NG-RP-252-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1373.miRNA:7436	ccacccccccgggaaaauucg
                         *********************	14:::34	13--33	>>LUSHE1NG-RP-252-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1373.miRNA:7437	cccacccccccgggaaaauuc
                        *********************	13:::33	12--32	>>LUSHE1NG-RP-252-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1373.miRNA:7438	ccccacccccccgggaaaauu
>>LUSHE1NG-RP-252-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1373
	uuccccccccccccccacccccccgggaaaauucgggaaggcccccuuuucuucuugggaggaggggggggguuugggauauuauacuuaaaaguggggggaagaaaaaauagaacacucuccucucau
	.((((..(((((((((.((..((((((((.....(((......))).....)))))))).)).)))))))))...))))..............((((((((.(((.............)))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.1021.0	is_MIRNA
	VAL:	2.00	MeanVal:	14.3939633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgggcuuuuuuuaucccccccgggaa-----gggggggggaaaaaa
            ++++++--+++++--+++++++++++--|||||+++++++++++++++
            ++++++--+++++||+++++++++++-------+++++++++++++++
    REV:    gggcccacaaaaa--agggggggcccaaaaaaacccccccccuuuuuu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1374.miRNA:7439	ggcuuuuuuuaucccccccgg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1374.miRNA:7440	gggcuuuuuuuaucccccccg
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1374.miRNA:7441	gcuuuuuuuaucccccccggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1374.miRNA:7442	ccgggcuuuuuuuaucccccc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1374.miRNA:7443	cgggcuuuuuuuauccccccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1374.miRNA:7444	cuuuuuuuaucccccccggga
>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1374
	uccuugaauucuuuugcccuugggucuuuucggcguugcgggggggguaaaggccccccuauaagggggguucuaaauuaaaaaaaacucucggggcccgggcuuuuuuuaucccccccgggaagggggggggaaaaaaaggguuuuuucccccccccaaaaaaacccgggggggaaaaaacacccggggagaaaaagaaaaagagugggggg
	.((((..((((((((.(((..(((((((..((......))..)))......((((((((.....))))))))..............))))..))).((((((..(((((..(((((((((((..(((((((((((((((....))))))))))))))).......))))))))))))))))..))))))..........)))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.1021.1	is_MIRNA
	VAL:	2.00	MeanVal:	14.3939633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgggcuuuuuuuaucccccccgggaa-----gggggggggaaaaaa
            ++++++--+++++--+++++++++++--|||||+++++++++++++++
            ++++++--+++++||+++++++++++-------+++++++++++++++
    REV:    gggcccacaaaaa--agggggggcccaaaaaaacccccccccuuuuuu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1375.miRNA:7445	ggcuuuuuuuaucccccccgg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1375.miRNA:7446	gggcuuuuuuuaucccccccg
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1375.miRNA:7447	gcuuuuuuuaucccccccggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1375.miRNA:7448	ccgggcuuuuuuuaucccccc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1375.miRNA:7449	cgggcuuuuuuuauccccccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1375.miRNA:7450	cuuuuuuuaucccccccggga
>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1375
	uccuugaauucuuuugcccuugggucuuuucggcguugcgggggggguaaaggccccccuauaagggggguucuaaauuaaaaaaaacucucggggcccgggcuuuuuuuaucccccccgggaagggggggggaaaaaaaggguuuuuucccccccccaaaaaaacccgggggggaaaaaacacccggggagaaaaagaaaaagagugggggg
	.((((..((((((((.(((..(((((((..((......))..))).....(((((((((.....))))))).))............))))..))).((((((..(((((..(((((((((((..(((((((((((((((....))))))))))))))).......))))))))))))))))..))))))..........)))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.1027.0	is_MIRNA
	VAL:	2.00	MeanVal:	14.3939633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgggcuuuuuuuaucccccccgggaa-----gggggggggaaaaaa
            ++++++--+++++--+++++++++++--|||||+++++++++++++++
            ++++++--+++++||+++++++++++-------+++++++++++++++
    REV:    gggcccacaaaaa--agggggggcccaaaaaaacccccccccuuuuuu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1376.miRNA:7451	ggcuuuuuuuaucccccccgg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1376.miRNA:7452	gggcuuuuuuuaucccccccg
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1376.miRNA:7453	gcuuuuuuuaucccccccggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1376.miRNA:7454	ccgggcuuuuuuuaucccccc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1376.miRNA:7455	cgggcuuuuuuuauccccccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1376.miRNA:7456	cuuuuuuuaucccccccggga
>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1376
	aauucuuuugcccuugggucuuuucggcguugcgggggggguaaaggccccccuauaagggggguucuaaauuaaaaaaaacucucggggcccgggcuuuuuuuaucccccccgggaagggggggggaaaaaaaggguuuuuucccccccccaaaaaaacccgggggggaaaaaacacccggggagaaaaagaaaaagagug
	.((((((((.(((..(((((((..((......))..)))......((((((((.....))))))))..............))))..))).((((((..(((((..(((((((((((..(((((((((((((((....))))))))))))))).......))))))))))))))))..))))))..........)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.1027.1	is_MIRNA
	VAL:	2.00	MeanVal:	14.3939633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgggcuuuuuuuaucccccccgggaa-----gggggggggaaaaaa
            ++++++--+++++--+++++++++++--|||||+++++++++++++++
            ++++++--+++++||+++++++++++-------+++++++++++++++
    REV:    gggcccacaaaaa--agggggggcccaaaaaaacccccccccuuuuuu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1377.miRNA:7457	ggcuuuuuuuaucccccccgg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1377.miRNA:7458	gggcuuuuuuuaucccccccg
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1377.miRNA:7459	gcuuuuuuuaucccccccggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1377.miRNA:7460	ccgggcuuuuuuuaucccccc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1377.miRNA:7461	cgggcuuuuuuuauccccccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1377.miRNA:7462	cuuuuuuuaucccccccggga
>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1377
	aauucuuuugcccuugggucuuuucggcguugcgggggggguaaaggccccccuauaagggggguucuaaauuaaaaaaaacucucggggcccgggcuuuuuuuaucccccccgggaagggggggggaaaaaaaggguuuuuucccccccccaaaaaaacccgggggggaaaaaacacccggggagaaaaagaaaaagagug
	.((((((((.(((..(((((((..((......))..))).....(((((((((.....))))))).))............))))..))).((((((..(((((..(((((((((((..(((((((((((((((....))))))))))))))).......))))))))))))))))..))))))..........)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.1036.0	is_MIRNA
	VAL:	2.00	MeanVal:	14.3939633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgggcuuuuuuuaucccccccgggaa-----gggggggggaaaaaa
            ++++++--+++++--+++++++++++--|||||+++++++++++++++
            ++++++--+++++||+++++++++++-------+++++++++++++++
    REV:    gggcccacaaaaa--agggggggcccaaaaaaacccccccccuuuuuu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1378.miRNA:7463	ggcuuuuuuuaucccccccgg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1378.miRNA:7464	gggcuuuuuuuaucccccccg
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1378.miRNA:7465	gcuuuuuuuaucccccccggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1378.miRNA:7466	ccgggcuuuuuuuaucccccc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1378.miRNA:7467	cgggcuuuuuuuauccccccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1378.miRNA:7468	cuuuuuuuaucccccccggga
>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1378
	gcccuugggucuuuucggcguugcgggggggguaaaggccccccuauaagggggguucuaaauuaaaaaaaacucucggggcccgggcuuuuuuuaucccccccgggaagggggggggaaaaaaaggguuuuuucccccccccaaaaaaacccgggggggaaaaaacacccggggagaaaaagaaaaagagugggggg
	.(((((...(((((((.........((((((((....)))))))).....(((((((.............)))))))....((((((..(((((..(((((((((((..(((((((((((((((....))))))))))))))).......))))))))))))))))..))))))........))))).))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.1047.0	is_MIRNA
	VAL:	2.00	MeanVal:	14.3939633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgggcuuuuuuuaucccccccgggaa-----gggggggggaaaaaa
            ++++++--+++++--+++++++++++--|||||+++++++++++++++
            ++++++--+++++||+++++++++++-------+++++++++++++++
    REV:    gggcccacaaaaa--agggggggcccaaaaaaacccccccccuuuuuu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1379.miRNA:7469	ggcuuuuuuuaucccccccgg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1379.miRNA:7470	gggcuuuuuuuaucccccccg
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1379.miRNA:7471	gcuuuuuuuaucccccccggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1379.miRNA:7472	ccgggcuuuuuuuaucccccc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1379.miRNA:7473	cgggcuuuuuuuauccccccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1379.miRNA:7474	cuuuuuuuaucccccccggga
>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1379
	uuuucggcguugcgggggggguaaaggccccccuauaagggggguucuaaauuaaaaaaaacucucggggcccgggcuuuuuuuaucccccccgggaagggggggggaaaaaaaggguuuuuucccccccccaaaaaaacccgggggggaaaaaacacccggggagaaaaagaaaaagagugggggg
	.((((.((......((((((((....)))))))).....(((((((.............)))))))....((((((..(((((..(((((((((((..(((((((((((((((....))))))))))))))).......))))))))))))))))..))))))................)).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.1053.0	is_MIRNA
	VAL:	2.00	MeanVal:	14.3939633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgggcuuuuuuuaucccccccgggaa-----gggggggggaaaaaa
            ++++++--+++++--+++++++++++--|||||+++++++++++++++
            ++++++--+++++||+++++++++++-------+++++++++++++++
    REV:    gggcccacaaaaa--agggggggcccaaaaaaacccccccccuuuuuu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1380.miRNA:7475	ggcuuuuuuuaucccccccgg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1380.miRNA:7476	gggcuuuuuuuaucccccccg
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1380.miRNA:7477	gcuuuuuuuaucccccccggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1380.miRNA:7478	ccgggcuuuuuuuaucccccc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1380.miRNA:7479	cgggcuuuuuuuauccccccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1380.miRNA:7480	cuuuuuuuaucccccccggga
>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1380
	gcguugcgggggggguaaaggccccccuauaagggggguucuaaauuaaaaaaaacucucggggcccgggcuuuuuuuaucccccccgggaagggggggggaaaaaaaggguuuuuucccccccccaaaaaaacccgggggggaaaaaacacccggggagaaaaagaaaaagaguggggg
	........((((((((....)))))))).....(((((((.............)))))))....((((((..(((((..(((((((((((..(((((((((((((((....))))))))))))))).......))))))))))))))))..)))))).......................

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.1060.0	is_MIRNA
	VAL:	2.00	MeanVal:	14.3939633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgggcuuuuuuuaucccccccgggaa-----gggggggggaaaaaa
            ++++++--+++++--+++++++++++--|||||+++++++++++++++
            ++++++--+++++||+++++++++++-------+++++++++++++++
    REV:    gggcccacaaaaa--agggggggcccaaaaaaacccccccccuuuuuu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1381.miRNA:7481	ggcuuuuuuuaucccccccgg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1381.miRNA:7482	gggcuuuuuuuaucccccccg
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1381.miRNA:7483	gcuuuuuuuaucccccccggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1381.miRNA:7484	ccgggcuuuuuuuaucccccc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1381.miRNA:7485	cgggcuuuuuuuauccccccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1381.miRNA:7486	cuuuuuuuaucccccccggga
>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1381
	gggggggguaaaggccccccuauaagggggguucuaaauuaaaaaaaacucucggggcccgggcuuuuuuuaucccccccgggaagggggggggaaaaaaaggguuuuuucccccccccaaaaaaacccgggggggaaaaaacacccgggg
	.((((((((....)))))))).....(((((((.............)))))))....((((((..(((((..(((((((((((..(((((((((((((((....))))))))))))))).......))))))))))))))))..)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.1074.0	is_MIRNA
	VAL:	2.00	MeanVal:	14.3939633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgggcuuuuuuuaucccccccgggaa-----gggggggggaaaaaa
            ++++++--+++++--+++++++++++--|||||+++++++++++++++
            ++++++--+++++||+++++++++++-------+++++++++++++++
    REV:    gggcccacaaaaa--agggggggcccaaaaaaacccccccccuuuuuu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1382.miRNA:7487	ggcuuuuuuuaucccccccgg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1382.miRNA:7488	gggcuuuuuuuaucccccccg
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1382.miRNA:7489	gcuuuuuuuaucccccccggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1382.miRNA:7490	ccgggcuuuuuuuaucccccc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1382.miRNA:7491	cgggcuuuuuuuauccccccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1382.miRNA:7492	cuuuuuuuaucccccccggga
>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1382
	ccccccuauaagggggguucuaaauuaaaaaaaacucucggggcccgggcuuuuuuuaucccccccgggaagggggggggaaaaaaaggguuuuuucccccccccaaaaaaacccgggggggaaaaaacacccggggagaaaaagaaaaagagugggggg
	.((((((((...(((((((.............)))))))....((((((..(((((..(((((((((((..(((((((((((((((....))))))))))))))).......))))))))))))))))..))))))................))))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.1086.0	is_MIRNA
	VAL:	2.00	MeanVal:	14.3939633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgggcuuuuuuuaucccccccgggaa-----gggggggggaaaaaa
            ++++++--+++++--+++++++++++--|||||+++++++++++++++
            ++++++--+++++||+++++++++++-------+++++++++++++++
    REV:    gggcccacaaaaa--agggggggcccaaaaaaacccccccccuuuuuu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1383.miRNA:7493	ggcuuuuuuuaucccccccgg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1383.miRNA:7494	gggcuuuuuuuaucccccccg
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1383.miRNA:7495	gcuuuuuuuaucccccccggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1383.miRNA:7496	ccgggcuuuuuuuaucccccc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1383.miRNA:7497	cgggcuuuuuuuauccccccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1383.miRNA:7498	cuuuuuuuaucccccccggga
>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1383
	ggggguucuaaauuaaaaaaaacucucggggcccgggcuuuuuuuaucccccccgggaagggggggggaaaaaaaggguuuuuucccccccccaaaaaaacccgggggggaaaaaacacccgggg
	(((((((.............)))))))....((((((..(((((..(((((((((((..(((((((((((((((....))))))))))))))).......))))))))))))))))..)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.1090.0	is_MIRNA
	VAL:	0.91	MeanVal:	6.6009195	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuaaauuaaaaaaaacucucggggcccgggcuuuuuuuaucccccccgggaa-----gggggggggaaaaaa
            +++++-------------++++----++++++--+++++--+++++++++++--|||||+++++++++++++++
            +++++-------------++++||||++++++--+++++||+++++++++++-------+++++++++++++++
    REV:    ggggugagaaaaagaaaaagag----gggcccacaaaaa--agggggggcccaaaaaaacccccccccuuuuuu
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1384.miRNA:7499	ggcuuuuuuuaucccccccgg
                                         *********************	30:::50	30--50	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1384.miRNA:7500	gggcuuuuuuuaucccccccg
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1384.miRNA:7501	gcuuuuuuuaucccccccggg
                                        *********************	29:::49	29--49	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1384.miRNA:7502	cgggcuuuuuuuauccccccc
                                       *********************	28:::48	28--48	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1384.miRNA:7503	ccgggcuuuuuuuaucccccc
                                      *********************	27:::47	27--47	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1384.miRNA:7504	cccgggcuuuuuuuauccccc
>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1384
	guucuaaauuaaaaaaaacucucggggcccgggcuuuuuuuaucccccccgggaagggggggggaaaaaaaggguuuuuucccccccccaaaaaaacccgggggggaaaaaacacccggggagaaaaagaaaaagaguggggg
	.(((((.............((((....((((((..(((((..(((((((((((..(((((((((((((((....))))))))))))))).......))))))))))))))))..)))))))))).............))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.1108.0	is_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	7.2080505	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucucggggcccgggcuuuuuuuaucccccccgggaa-----gggggggggaaaaaa
            ++++----++++++--+++++--+++++++++++--|||||+++++++++++++++
            ++++||||++++++--+++++||+++++++++++-------+++++++++++++++
    REV:    agag----gggcccacaaaaa--agggggggcccaaaaaaacccccccccuuuuuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1385.miRNA:7505	ggcuuuuuuuaucccccccgg
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1385.miRNA:7506	gggcuuuuuuuaucccccccg
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1385.miRNA:7507	gcuuuuuuuaucccccccggg
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1385.miRNA:7508	ccgggcuuuuuuuaucccccc
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1385.miRNA:7509	cgggcuuuuuuuauccccccc
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1385.miRNA:7510	cccgggcuuuuuuuauccccc
>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1385
	cucucggggcccgggcuuuuuuuaucccccccgggaagggggggggaaaaaaaggguuuuuucccccccccaaaaaaacccgggggggaaaaaacacccggggagaa
	.((((....((((((..(((((..(((((((((((..(((((((((((((((....))))))))))))))).......))))))))))))))))..)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.1116.0	is_MIRNA
	VAL:	2.00	MeanVal:	14.3939633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgggcuuuuuuuaucccccccgggaa-----gggggggggaaaaaa
            ++++++--+++++--+++++++++++--|||||+++++++++++++++
            ++++++--+++++||+++++++++++-------+++++++++++++++
    REV:    gggcccacaaaaa--agggggggcccaaaaaaacccccccccuuuuuu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1386.miRNA:7511	ggcuuuuuuuaucccccccgg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1386.miRNA:7512	gggcuuuuuuuaucccccccg
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1386.miRNA:7513	gcuuuuuuuaucccccccggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1386.miRNA:7514	ccgggcuuuuuuuaucccccc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1386.miRNA:7515	cgggcuuuuuuuauccccccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1386.miRNA:7516	cuuuuuuuaucccccccggga
>>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1386
	gcccgggcuuuuuuuaucccccccgggaagggggggggaaaaaaaggguuuuuucccccccccaaaaaaacccgggggggaaaaaacacccgggg
	.((((((..(((((..(((((((((((..(((((((((((((((....))))))))))))))).......))))))))))))))))..)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.1048.0	is_MIRNA
	VAL:	3.99	MeanVal:	26.0288775	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggcccccuuccucccccccccaaaccccggccc
            ++++------+++++++++++++-------+++++
            ++++------+++++++++++++-------+++++
    REV:    cccccacaguagggggggggggggcguucucuggg
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1387.miRNA:7517	ccuuccucccccccccaaacc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1387.miRNA:7518	ccccuuccucccccccccaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1387.miRNA:7519	cccccuuccucccccccccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1387.miRNA:7520	gggcccccuuccucccccccc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1387.miRNA:7521	ggcccccuuccuccccccccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1387.miRNA:7522	cccuuccucccccccccaaac
>>LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1387
	gccaaauucccgggaauauuucccggaccccccaaauggaaauuuuuauaaaaggaugacaaaaaaaaaauuuggggcccccuuccucccccccccaaaccccggccccuucgggucucuugcgggggggggggggaugacacccccccccuaauagaggaguugaauaauaaaaaaaaacaauucgcuggggggccgggcg
	(((......((((((.....)))))).(((((((...((..((((((....))))))................((((......(((((((((((((.......(((((....))))).......)))))))))))))......))))..))........((((((...............))))))..)))))))...))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.1068.0	is_MIRNA
	VAL:	3.99	MeanVal:	26.0288775	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggcccccuuccucccccccccaaaccccggccc
            ++++------+++++++++++++-------+++++
            ++++------+++++++++++++-------+++++
    REV:    cccccacaguagggggggggggggcguucucuggg
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1388.miRNA:7523	ccuuccucccccccccaaacc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1388.miRNA:7524	ccccuuccucccccccccaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1388.miRNA:7525	cccccuuccucccccccccaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1388.miRNA:7526	gggcccccuuccucccccccc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1388.miRNA:7527	ggcccccuuccuccccccccc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1388.miRNA:7528	cccuuccucccccccccaaac
>>LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1388
	ucccggaccccccaaauggaaauuuuuauaaaaggaugacaaaaaaaaaauuuggggcccccuuccucccccccccaaaccccggccccuucgggucucuugcgggggggggggggaugacacccccccccuaauagaggaguugaauaauaaaaaaaaacaauucgcuggggggccgggc
	.(((((.(((((((...((..((((((....))))))................((((......(((((((((((((.......(((((....))))).......)))))))))))))......))))..))........((((((...............))))))..)))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-F02-16NOV2007-006--.689.0	is_MIRNA
	VAL:	3.15	MeanVal:	40.609536	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-aaccuggccccuu--uaagaaaaaagg-uuccccuuuucucc
            ++|++++-++------||+++++++++---|++++++++++++++
            ++-++++-++--------+++++++++----++++++++++++++
    REV:    gguuuggucccauccuuuauucuuuuuguggggggggggaagagg
                  *********************	7:::27	6--24	>>LUSHE1NG-RP-253-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1389.miRNA:7529	cuggccccuu--uaagaaaaa
                   *********************	8:::28	7--25	>>LUSHE1NG-RP-253-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1389.miRNA:7530	uggccccuu--uaagaaaaaa
                *********************	5:::25	4--22	>>LUSHE1NG-RP-253-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1389.miRNA:7531	accuggccccuu--uaagaaa
                 *********************	6:::26	5--23	>>LUSHE1NG-RP-253-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1389.miRNA:7532	ccuggccccuu--uaagaaaa
               *********************	4:::24	3--21	>>LUSHE1NG-RP-253-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1389.miRNA:7533	aaccuggccccuu--uaagaa
                    *********************	9:::29	8--26	>>LUSHE1NG-RP-253-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1389.miRNA:7534	ggccccuu--uaagaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-253-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1389
	gagagcggcaguccccuaaaacccuaaaacaaaagggggggaaaacccgaaacgguauaaaaaaacaaagggguuucccccuggaaaacccccuccgggccccccucuuuuccaaccuggccccuuuaagaaaaaagguuccccuuuucuccccuuuuggagaagggggggggguguuuuucuuauuuccuacccugguuuggugggugguuguugucucc
	((((.((((((.((((((............(((((((((((....((((.....((........))...(((((((((....))))).))))...)))).)))))))))))((((((.((......(((((((((...((((((((((((((......))))))))))))))....)))))))))........)).)))).)))))).)))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-F02-16NOV2007-006--.689.1	is_MIRNA
	VAL:	3.15	MeanVal:	40.609536	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-aaccuggccccuu--uaagaaaaaagg-uuccccuuuucucc
            ++|++++-++------||+++++++++---|++++++++++++++
            ++-++++-++--------+++++++++----++++++++++++++
    REV:    gguuuggucccauccuuuauucuuuuuguggggggggggaagagg
                  *********************	7:::27	6--24	>>LUSHE1NG-RP-253-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1390.miRNA:7535	cuggccccuu--uaagaaaaa
                   *********************	8:::28	7--25	>>LUSHE1NG-RP-253-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1390.miRNA:7536	uggccccuu--uaagaaaaaa
                *********************	5:::25	4--22	>>LUSHE1NG-RP-253-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1390.miRNA:7537	accuggccccuu--uaagaaa
                 *********************	6:::26	5--23	>>LUSHE1NG-RP-253-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1390.miRNA:7538	ccuggccccuu--uaagaaaa
               *********************	4:::24	3--21	>>LUSHE1NG-RP-253-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1390.miRNA:7539	aaccuggccccuu--uaagaa
                    *********************	9:::29	8--26	>>LUSHE1NG-RP-253-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1390.miRNA:7540	ggccccuu--uaagaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-253-F02-16NOV2007-006--.Lu0910.pre-miRNA:1390
	gagagcggcaguccccuaaaacccuaaaacaaaagggggggaaaacccgaaacgguauaaaaaaacaaagggguuucccccuggaaaacccccuccgggccccccucuuuuccaaccuggccccuuuaagaaaaaagguuccccuuuucuccccuuuuggagaagggggggggguguuuuucuuauuuccuacccugguuuggugggugguuguugucucc
	((((.(((((((((((..............(((((((((((....((((.....((........))...(((((((((....))))).))))...)))).)))))))))))((((((.((......(((((((((...((((((((((((((......))))))))))))))....)))))))))........)).)))).)).))).)))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.804.0	is_MIRNA
	VAL:	25.86	MeanVal:	211.025114444444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggaaaaaaaaggcccaaaaaa-gggccc
            +++--+++++++-+++++++++-|++++++
            +++--+++++++-+++++++++--++++++
    REV:    aacucuuuuuuuguggguuuuuggcccggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1391.miRNA:7541	uggaaaaaaaaggcccaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1391.miRNA:7542	ggaaaaaaaaggcccaaaaaa
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1391.miRNA:7543	aaaaaaaaggcccaaaaaa-g
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1391.miRNA:7544	gaaaaaaaaggcccaaaaaa-
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1391.miRNA:7545	aaaaaaaggcccaaaaaa-gg
>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1391
	cccauggcuaacgauugaaacgaggcagccgcuggaaaacuucggcccccgguuuuccccaaaaauagggggaaaacccagaaaaaaaacauuggaaaaaaaaggcccaaaaaagggcccgaaaacccaaaaaagggcccgguuuuuggguguuuuuuucucaaaggccc
	.((((((((..((.......))....))))).)))........((((...((((((((((........)))))))))).............(((..(((((((.(((((((((.((((((..............))))))..))))))))).)))))))..))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.809.0	is_MIRNA
	VAL:	25.86	MeanVal:	211.025114444444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggaaaaaaaaggcccaaaaaa-gggccc
            +++--+++++++-+++++++++-|++++++
            +++--+++++++-+++++++++--++++++
    REV:    aacucuuuuuuuguggguuuuuggcccggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1392.miRNA:7546	uggaaaaaaaaggcccaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1392.miRNA:7547	ggaaaaaaaaggcccaaaaaa
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1392.miRNA:7548	aaaaaaaaggcccaaaaaa-g
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1392.miRNA:7549	gaaaaaaaaggcccaaaaaa-
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1392.miRNA:7550	aaaaaaaggcccaaaaaa-gg
>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1392
	ggcuaacgauugaaacgaggcagccgcuggaaaacuucggcccccgguuuuccccaaaaauagggggaaaacccagaaaaaaaacauuggaaaaaaaaggcccaaaaaagggcccgaaaacccaaaaaagggcccgguuuuuggguguuuuuuucucaaaggccc
	((((..((.......))....)))).............((((...((((((((((........)))))))))).............(((..(((((((.(((((((((.((((((..............))))))..))))))))).)))))))..))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.809.1	is_MIRNA
	VAL:	25.86	MeanVal:	211.025114444444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggaaaaaaaaggcccaaaaaa-gggccc
            +++--+++++++-+++++++++-|++++++
            +++--+++++++-+++++++++--++++++
    REV:    aacucuuuuuuuguggguuuuuggcccggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1393.miRNA:7551	uggaaaaaaaaggcccaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1393.miRNA:7552	ggaaaaaaaaggcccaaaaaa
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1393.miRNA:7553	aaaaaaaaggcccaaaaaa-g
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1393.miRNA:7554	gaaaaaaaaggcccaaaaaa-
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1393.miRNA:7555	aaaaaaaggcccaaaaaa-gg
>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1393
	ggcuaacgauugaaacgaggcagccgcuggaaaacuucggcccccgguuuuccccaaaaauagggggaaaacccagaaaaaaaacauuggaaaaaaaaggcccaaaaaagggcccgaaaacccaaaaaagggcccgguuuuuggguguuuuuuucucaaaggccc
	((((..............((..((((..((....)).))))..))((((((((((........)))))))))).............(((..(((((((.(((((((((.((((((..............))))))..))))))))).)))))))..))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.826.0	is_MIRNA
	VAL:	25.86	MeanVal:	211.025114444444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggaaaaaaaaggcccaaaaaa-gggccc
            +++--+++++++-+++++++++-|++++++
            +++--+++++++-+++++++++--++++++
    REV:    aacucuuuuuuuguggguuuuuggcccggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1394.miRNA:7556	uggaaaaaaaaggcccaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1394.miRNA:7557	ggaaaaaaaaggcccaaaaaa
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1394.miRNA:7558	aaaaaaaaggcccaaaaaa-g
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1394.miRNA:7559	gaaaaaaaaggcccaaaaaa-
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1394.miRNA:7560	aaaaaaaggcccaaaaaa-gg
>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1394
	aggcagccgcuggaaaacuucggcccccgguuuuccccaaaaauagggggaaaacccagaaaaaaaacauuggaaaaaaaaggcccaaaaaagggcccgaaaacccaaaaaagggcccgguuuuuggguguuuuuuucucaaaggccc
	.(((....((((((....))))))....((((((((((........)))))))))).............(((..(((((((.(((((((((.((((((..............))))))..))))))))).)))))))..)))..))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.830.0	is_MIRNA
	VAL:	25.86	MeanVal:	211.025114444444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggaaaaaaaaggcccaaaaaa-gggccc
            +++--+++++++-+++++++++-|++++++
            +++--+++++++-+++++++++--++++++
    REV:    aacucuuuuuuuguggguuuuuggcccggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1395.miRNA:7561	uggaaaaaaaaggcccaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1395.miRNA:7562	ggaaaaaaaaggcccaaaaaa
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1395.miRNA:7563	aaaaaaaaggcccaaaaaa-g
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1395.miRNA:7564	gaaaaaaaaggcccaaaaaa-
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1395.miRNA:7565	aaaaaaaggcccaaaaaa-gg
>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1395
	agccgcuggaaaacuucggcccccgguuuuccccaaaaauagggggaaaacccagaaaaaaaacauuggaaaaaaaaggcccaaaaaagggcccgaaaacccaaaaaagggcccgguuuuuggguguuuuuuucucaaaggcc
	.(((((((((....))))))....((((((((((........)))))))))).............(((..(((((((.(((((((((.((((((..............))))))..))))))))).)))))))..))).))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.846.0	is_MIRNA
	VAL:	25.86	MeanVal:	211.025114444444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggaaaaaaaaggcccaaaaaa-gggccc
            +++--+++++++-+++++++++-|++++++
            +++--+++++++-+++++++++--++++++
    REV:    aacucuuuuuuuguggguuuuuggcccggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1396.miRNA:7566	uggaaaaaaaaggcccaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1396.miRNA:7567	ggaaaaaaaaggcccaaaaaa
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1396.miRNA:7568	aaaaaaaaggcccaaaaaa-g
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1396.miRNA:7569	gaaaaaaaaggcccaaaaaa-
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1396.miRNA:7570	aaaaaaaggcccaaaaaa-gg
>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1396
	cggcccccgguuuuccccaaaaauagggggaaaacccagaaaaaaaacauuggaaaaaaaaggcccaaaaaagggcccgaaaacccaaaaaagggcccgguuuuuggguguuuuuuucucaaaggccc
	.((((...((((((((((........)))))))))).............(((..(((((((.(((((((((.((((((..............))))))..))))))))).)))))))..))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.853.0	is_MIRNA
	VAL:	25.86	MeanVal:	211.025114444444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggaaaaaaaaggcccaaaaaa-gggccc
            +++--+++++++-+++++++++-|++++++
            +++--+++++++-+++++++++--++++++
    REV:    aacucuuuuuuuguggguuuuuggcccggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1397.miRNA:7571	uggaaaaaaaaggcccaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1397.miRNA:7572	ggaaaaaaaaggcccaaaaaa
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1397.miRNA:7573	aaaaaaaaggcccaaaaaa-g
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1397.miRNA:7574	gaaaaaaaaggcccaaaaaa-
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1397.miRNA:7575	aaaaaaaggcccaaaaaa-gg
>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1397
	cgguuuuccccaaaaauagggggaaaacccagaaaaaaaacauuggaaaaaaaaggcccaaaaaagggcccgaaaacccaaaaaagggcccgguuuuuggguguuuuuuucucaaagg
	.((((((((((........)))))))))).............(((..(((((((.(((((((((.((((((..............))))))..))))))))).)))))))..)))...

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.870.0	is_MIRNA
	VAL:	25.86	MeanVal:	211.025114444444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggaaaaaaaaggcccaaaaaa-gggccc
            +++--+++++++-+++++++++-|++++++
            +++--+++++++-+++++++++--++++++
    REV:    aacucuuuuuuuguggguuuuuggcccggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1398.miRNA:7576	uggaaaaaaaaggcccaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1398.miRNA:7577	ggaaaaaaaaggcccaaaaaa
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1398.miRNA:7578	aaaaaaaaggcccaaaaaa-g
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1398.miRNA:7579	gaaaaaaaaggcccaaaaaa-
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1398.miRNA:7580	aaaaaaaggcccaaaaaa-gg
>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1398
	agggggaaaacccagaaaaaaaacauuggaaaaaaaaggcccaaaaaagggcccgaaaacccaaaaaagggcccgguuuuuggguguuuuuuucucaaaggcccccccccccccc
	.(((((...................(((..(((((((.(((((((((.((((((..............))))))..))))))))).)))))))..))).((....))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.892.0	is_MIRNA
	VAL:	25.86	MeanVal:	211.025114444444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggaaaaaaaaggcccaaaaaa-gggccc
            +++--+++++++-+++++++++-|++++++
            +++--+++++++-+++++++++--++++++
    REV:    aacucuuuuuuuguggguuuuuggcccggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1399.miRNA:7581	uggaaaaaaaaggcccaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1399.miRNA:7582	ggaaaaaaaaggcccaaaaaa
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1399.miRNA:7583	aaaaaaaaggcccaaaaaa-g
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1399.miRNA:7584	gaaaaaaaaggcccaaaaaa-
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1399.miRNA:7585	aaaaaaaggcccaaaaaa-gg
>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1399
	acauuggaaaaaaaaggcccaaaaaagggcccgaaaacccaaaaaagggcccgguuuuuggguguuuuuuucucaaagg
	...(((..(((((((.(((((((((.((((((..............))))))..))))))))).)))))))..)))...

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.894.0	is_MIRNA
	VAL:	25.86	MeanVal:	211.025114444444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggaaaaaaaaggcccaaaaaa-gggccc
            +++--+++++++-+++++++++-|++++++
            +++--+++++++-+++++++++--++++++
    REV:    aacucuuuuuuuguggguuuuuggcccggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1400.miRNA:7586	uggaaaaaaaaggcccaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1400.miRNA:7587	ggaaaaaaaaggcccaaaaaa
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1400.miRNA:7588	aaaaaaaaggcccaaaaaa-g
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1400.miRNA:7589	gaaaaaaaaggcccaaaaaa-
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1400.miRNA:7590	aaaaaaaggcccaaaaaa-gg
>>LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1400
	auuggaaaaaaaaggcccaaaaaagggcccgaaaacccaaaaaagggcccgguuuuuggguguuuuuuucucaaa
	.(((..(((((((.(((((((((.((((((..............))))))..))))))))).)))))))..))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-B09-16NOV2007-077--.842.0	is_MIRNA
	VAL:	1.53	MeanVal:	4.4720325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggccac-----aaaaaaaggcccggaacacc
            +++++--|||||++++++++-++++--+++++
            +++++-------++++++++-++++--+++++
    REV:    cccggagauuuuuuuuuuuugggguagugugg
                       *********************	12:::32	8--27	>>LUSHE1NG-RP-254-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1401.miRNA:7591	-aaaaaaaggcccggaacacc
                      *********************	11:::31	8--26	>>LUSHE1NG-RP-254-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1401.miRNA:7592	--aaaaaaaggcccggaacac
                     *********************	10:::30	8--25	>>LUSHE1NG-RP-254-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1401.miRNA:7593	---aaaaaaaggcccggaaca
>>LUSHE1NG-RP-254-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1401
	gagggggggggaauaacgggguucccccccaaaaaaauacgggggauauacacccagggaaaaaaaaauauugggaaacaaaaagggccacaaaaaaaggcccggaacaccaaaaaaaaaagcgcgcgggugugaugggguuuuuuuuuuuuagaggccccccccccccucc
	(((((((((((......(((((((((((............))))))...)).)))...............(((.....)))...(((((..((((((((.((((..(((((.................)))))..)))).)))))))).......)))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-B09-16NOV2007-077--.842.1	is_MIRNA
	VAL:	1.53	MeanVal:	4.4720325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggccac-----aaaaaaaggcccggaacacc
            +++++--|||||++++++++-++++--+++++
            +++++-------++++++++-++++--+++++
    REV:    cccggagauuuuuuuuuuuugggguagugugg
                       *********************	12:::32	8--27	>>LUSHE1NG-RP-254-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1402.miRNA:7594	-aaaaaaaggcccggaacacc
                      *********************	11:::31	8--26	>>LUSHE1NG-RP-254-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1402.miRNA:7595	--aaaaaaaggcccggaacac
                     *********************	10:::30	8--25	>>LUSHE1NG-RP-254-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1402.miRNA:7596	---aaaaaaaggcccggaaca
>>LUSHE1NG-RP-254-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1402
	gagggggggggaauaacgggguucccccccaaaaaaauacgggggauauacacccagggaaaaaaaaauauugggaaacaaaaagggccacaaaaaaaggcccggaacaccaaaaaaaaaagcgcgcgggugugaugggguuuuuuuuuuuuagaggccccccccccccucc
	(((((((((((......(((((((((((............))))))...)).))).............................(((((..((((((((.((((..(((((.................)))))..)))).)))))))).......)))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.548.0	is_MIRNA
	VAL:	4.82	MeanVal:	59.0101525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc-cucuuucucgggggaaauuuuuguuuuugggucccc
            +++++++|+++++++--++++++++------+++++---+++++
            +++++++-+++++++--++++++++------+++++---+++++
    REV:    ccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaaagggg
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1403.miRNA:7597	ucgggggaaauuuuuguuuuu
                          *********************	15:::35	14--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1403.miRNA:7598	cucgggggaaauuuuuguuuu
                            *********************	17:::37	16--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1403.miRNA:7599	cgggggaaauuuuuguuuuug
                             *********************	18:::38	17--37	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1403.miRNA:7600	gggggaaauuuuuguuuuugg
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1403.miRNA:7601	gggaaauuuuuguuuuugggu
                                *********************	21:::41	20--40	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1403.miRNA:7602	ggaaauuuuuguuuuuggguc
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1403
	agccagcggcgaaccccccccuuuggggaaggguggggguuuuucccaaagaccccggcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccggu
	.(((...((.((((((((((....))))....((.((((((((.....)))))))).)).....))))))))........((((((((....))))))))..(((((((..(((((((........)))))))..)))))))....((((((((((((((..((((((((......(((((...(((((.....)))))...)))))......))))))))..))))))).)))))))...)))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.548.1	is_MIRNA
	VAL:	1.89	MeanVal:	21.0326946666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc-cucuuucucgggggaaau--uuuuguuuuugggucccc
            +++++++|+++++++--++++++++-||++++-+++++---+++++
            +++++++-+++++++--++++++++---++++-+++++-||+++++
    REV:    ccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaa--agggg
                             *********************	18:::38	17--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1404.miRNA:7603	gggggaaau--uuuuguuuuu
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1404.miRNA:7604	ggggaaau--uuuuguuuuug
                           *********************	16:::36	15--33	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1404.miRNA:7605	ucgggggaaau--uuuuguuu
                            *********************	17:::37	16--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1404.miRNA:7606	cgggggaaau--uuuuguuuu
                          *********************	15:::35	14--32	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1404.miRNA:7607	cucgggggaaau--uuuuguu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1404.miRNA:7608	gggaaau--uuuuguuuuugg
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1404
	agccagcggcgaaccccccccuuuggggaaggguggggguuuuucccaaagaccccggcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccggu
	.(((...((.((((((((((....))))....((.((((((((.....)))))))).)).....))))))))........((((((((....))))))))..(((((((..(((((((........)))))))..)))))))....((((((((((((((..((((((((.((((.(((((...(((((.....))))).))))).))))...))))))))..))))))).)))))))...)))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.557.0	is_MIRNA
	VAL:	4.82	MeanVal:	59.0101525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc-cucuuucucgggggaaauuuuuguuuuugggucccc
            +++++++|+++++++--++++++++------+++++---+++++
            +++++++-+++++++--++++++++------+++++---+++++
    REV:    ccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaaagggg
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1405.miRNA:7609	ucgggggaaauuuuuguuuuu
                          *********************	15:::35	14--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1405.miRNA:7610	cucgggggaaauuuuuguuuu
                            *********************	17:::37	16--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1405.miRNA:7611	cgggggaaauuuuuguuuuug
                             *********************	18:::38	17--37	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1405.miRNA:7612	gggggaaauuuuuguuuuugg
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1405.miRNA:7613	gggaaauuuuuguuuuugggu
                                *********************	21:::41	20--40	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1405.miRNA:7614	ggaaauuuuuguuuuuggguc
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1405
	cgaaccccccccuuuggggaaggguggggguuuuucccaaagaccccggcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccggu
	.((((((((((((((...)))))).))))))))...((.....((((.((((((.((....))..)))))).))))(((.((....)))))..(((((((..(((((((........)))))))..)))))))....((((((((((((((..((((((((......(((((...(((((.....)))))...)))))......))))))))..))))))).)))))))...)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.557.1	is_MIRNA
	VAL:	1.89	MeanVal:	21.0326946666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc-cucuuucucgggggaaau--uuuuguuuuugggucccc
            +++++++|+++++++--++++++++-||++++-+++++---+++++
            +++++++-+++++++--++++++++---++++-+++++-||+++++
    REV:    ccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaa--agggg
                             *********************	18:::38	17--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1406.miRNA:7615	gggggaaau--uuuuguuuuu
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1406.miRNA:7616	ggggaaau--uuuuguuuuug
                           *********************	16:::36	15--33	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1406.miRNA:7617	ucgggggaaau--uuuuguuu
                            *********************	17:::37	16--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1406.miRNA:7618	cgggggaaau--uuuuguuuu
                          *********************	15:::35	14--32	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1406.miRNA:7619	cucgggggaaau--uuuuguu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1406.miRNA:7620	gggaaau--uuuuguuuuugg
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1406
	cgaaccccccccuuuggggaaggguggggguuuuucccaaagaccccggcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccggu
	.((((((((((((((...)))))).))))))))...((.....((((.((((((.((....))..)))))).))))(((.((....)))))..(((((((..(((((((........)))))))..)))))))....((((((((((((((..((((((((.((((.(((((...(((((.....))))).))))).))))...))))))))..))))))).)))))))...)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.569.0	is_MIRNA
	VAL:	4.91	MeanVal:	60.1814118333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugggc-cucuuucucgggggaaauuuuuguuuuugggucccc
            ++++++|+++++++--++++++++------+++++---+++++
            ++++++-+++++++--++++++++------+++++---+++++
    REV:    cacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaaagggg
                          *********************	15:::35	14--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1407.miRNA:7621	ucgggggaaauuuuuguuuuu
                         *********************	14:::34	13--33	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1407.miRNA:7622	cucgggggaaauuuuuguuuu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1407.miRNA:7623	cgggggaaauuuuuguuuuug
                            *********************	17:::37	16--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1407.miRNA:7624	gggggaaauuuuuguuuuugg
                              *********************	19:::39	18--38	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1407.miRNA:7625	gggaaauuuuuguuuuugggu
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1407.miRNA:7626	ggaaauuuuuguuuuuggguc
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1407
	uuuggggaaggguggggguuuuucccaaagaccccggcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccggu
	.((((((..((((.((((((((.....)))))))).((((((.((....))..)))))).(((((((.....)))))))..(((((((..(((((((........)))))))..))))))))))).(((((((((((((..((((((((......(((((...(((((.....)))))...)))))......))))))))..))))))).)))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.569.1	is_MIRNA
	VAL:	1.88	MeanVal:	20.8705373333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugggc-cucuuucucgggggaaau--uuuuguuuuugggucccc
            ++++++|+++++++--++++++++-||++++-+++++---+++++
            ++++++-+++++++--++++++++---++++-+++++-||+++++
    REV:    cacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaa--agggg
                            *********************	17:::37	16--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1408.miRNA:7627	gggggaaau--uuuuguuuuu
                             *********************	18:::38	17--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1408.miRNA:7628	ggggaaau--uuuuguuuuug
                          *********************	15:::35	14--32	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1408.miRNA:7629	ucgggggaaau--uuuuguuu
                           *********************	16:::36	15--33	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1408.miRNA:7630	cgggggaaau--uuuuguuuu
                         *********************	14:::34	13--31	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1408.miRNA:7631	cucgggggaaau--uuuuguu
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1408.miRNA:7632	gggaaau--uuuuguuuuugg
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1408
	uuuggggaaggguggggguuuuucccaaagaccccggcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccggu
	.((((((..((((.((((((((.....)))))))).((((((.((....))..)))))).(((((((.....)))))))..(((((((..(((((((........)))))))..))))))))))).(((((((((((((..((((((((.((((.(((((...(((((.....))))).))))).))))...))))))))..))))))).)))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.572.0	is_MIRNA
	VAL:	4.91	MeanVal:	60.1814118333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugggc-cucuuucucgggggaaauuuuuguuuuugggucccc
            ++++++|+++++++--++++++++------+++++---+++++
            ++++++-+++++++--++++++++------+++++---+++++
    REV:    cacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaaagggg
                          *********************	15:::35	14--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1409.miRNA:7633	ucgggggaaauuuuuguuuuu
                         *********************	14:::34	13--33	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1409.miRNA:7634	cucgggggaaauuuuuguuuu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1409.miRNA:7635	cgggggaaauuuuuguuuuug
                            *********************	17:::37	16--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1409.miRNA:7636	gggggaaauuuuuguuuuugg
                              *********************	19:::39	18--38	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1409.miRNA:7637	gggaaauuuuuguuuuugggu
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1409.miRNA:7638	ggaaauuuuuguuuuuggguc
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1409
	ggggaaggguggggguuuuucccaaagaccccggcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccg
	((((..((((.((((((((.....)))))))).((((((.((....))..)))))).(((((((.....)))))))..(((((((..(((((((........)))))))..))))))))))).(((((((((((((..((((((((......(((((...(((((.....)))))...)))))......))))))))..))))))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.572.1	is_MIRNA
	VAL:	1.88	MeanVal:	20.8705373333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugggc-cucuuucucgggggaaau--uuuuguuuuugggucccc
            ++++++|+++++++--++++++++-||++++-+++++---+++++
            ++++++-+++++++--++++++++---++++-+++++-||+++++
    REV:    cacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaa--agggg
                            *********************	17:::37	16--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1410.miRNA:7639	gggggaaau--uuuuguuuuu
                             *********************	18:::38	17--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1410.miRNA:7640	ggggaaau--uuuuguuuuug
                          *********************	15:::35	14--32	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1410.miRNA:7641	ucgggggaaau--uuuuguuu
                           *********************	16:::36	15--33	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1410.miRNA:7642	cgggggaaau--uuuuguuuu
                         *********************	14:::34	13--31	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1410.miRNA:7643	cucgggggaaau--uuuuguu
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1410.miRNA:7644	gggaaau--uuuuguuuuugg
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1410
	ggggaaggguggggguuuuucccaaagaccccggcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccg
	((((..((((.((((((((.....)))))))).((((((.((....))..)))))).(((((((.....)))))))..(((((((..(((((((........)))))))..))))))))))).(((((((((((((..((((((((.((((.(((((...(((((.....))))).))))).))))...))))))))..))))))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.583.0	is_MIRNA
	VAL:	1.15	MeanVal:	14.0906418333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc--ggugggc-cucuuucucgggggaaauuuuuguuuuugggucccc
            ++-||+++++++|+++++++--++++++++------+++++---+++++
            ++---+++++++-+++++++--++++++++------+++++---+++++
    REV:    ggcccccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaaagggg
                                *********************	21:::41	18--38	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1411.miRNA:7645	ucgggggaaauuuuuguuuuu
                               *********************	20:::40	17--37	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1411.miRNA:7646	cucgggggaaauuuuuguuuu
                                 *********************	22:::42	19--39	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1411.miRNA:7647	cgggggaaauuuuuguuuuug
                                  *********************	23:::43	20--40	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1411.miRNA:7648	gggggaaauuuuuguuuuugg
                                    *********************	25:::45	22--42	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1411.miRNA:7649	gggaaauuuuuguuuuugggu
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1411.miRNA:7650	ggaaauuuuuguuuuuggguc
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1411
	gggguuuuucccaaagaccccggcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccggu
	((((((((.....)))))))).((((((.((....))..)))))).(((((((.....)))))))..(((((((..(((((((........)))))))..))))))).((.((((((((((((((..((((((((......(((((...(((((.....)))))...)))))......))))))))..))))))).)))))))...)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.583.2	is_MIRNA
	VAL:	4.82	MeanVal:	59.0101525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc-cucuuucucgggggaaauuuuuguuuuugggucccc
            +++++++|+++++++--++++++++------+++++---+++++
            +++++++-+++++++--++++++++------+++++---+++++
    REV:    ccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaaagggg
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1412.miRNA:7651	ucgggggaaauuuuuguuuuu
                          *********************	15:::35	14--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1412.miRNA:7652	cucgggggaaauuuuuguuuu
                            *********************	17:::37	16--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1412.miRNA:7653	cgggggaaauuuuuguuuuug
                             *********************	18:::38	17--37	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1412.miRNA:7654	gggggaaauuuuuguuuuugg
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1412.miRNA:7655	gggaaauuuuuguuuuugggu
                                *********************	21:::41	20--40	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1412.miRNA:7656	ggaaauuuuuguuuuuggguc
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1412
	gggguuuuucccaaagaccccggcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccggu
	((((((((.....)))))))).((((((.((....))..)))))).(((((((.....)))))))..(((((((..(((((((........)))))))..)))))))....((((((((((((((..((((((((......(((((...(((((.....)))))...)))))......))))))))..))))))).)))))))......

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.592.0	is_MIRNA
	VAL:	4.82	MeanVal:	59.0101525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc-cucuuucucgggggaaauuuuuguuuuugggucccc
            +++++++|+++++++--++++++++------+++++---+++++
            +++++++-+++++++--++++++++------+++++---+++++
    REV:    ccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaaagggg
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1413.miRNA:7657	ucgggggaaauuuuuguuuuu
                          *********************	15:::35	14--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1413.miRNA:7658	cucgggggaaauuuuuguuuu
                            *********************	17:::37	16--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1413.miRNA:7659	cgggggaaauuuuuguuuuug
                             *********************	18:::38	17--37	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1413.miRNA:7660	gggggaaauuuuuguuuuugg
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1413.miRNA:7661	gggaaauuuuuguuuuugggu
                                *********************	21:::41	20--40	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1413.miRNA:7662	ggaaauuuuuguuuuuggguc
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1413
	cccaaagaccccggcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccggu
	.((.....((((.((((((.((....))..)))))).))))(((.((....)))))..(((((((..(((((((........)))))))..)))))))....((((((((((((((..((((((((......(((((...(((((.....)))))...)))))......))))))))..))))))).)))))))...)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.592.1	is_MIRNA
	VAL:	1.89	MeanVal:	21.0326946666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc-cucuuucucgggggaaau--uuuuguuuuugggucccc
            +++++++|+++++++--++++++++-||++++-+++++---+++++
            +++++++-+++++++--++++++++---++++-+++++-||+++++
    REV:    ccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaa--agggg
                             *********************	18:::38	17--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1414.miRNA:7663	gggggaaau--uuuuguuuuu
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1414.miRNA:7664	ggggaaau--uuuuguuuuug
                           *********************	16:::36	15--33	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1414.miRNA:7665	ucgggggaaau--uuuuguuu
                            *********************	17:::37	16--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1414.miRNA:7666	cgggggaaau--uuuuguuuu
                          *********************	15:::35	14--32	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1414.miRNA:7667	cucgggggaaau--uuuuguu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1414.miRNA:7668	gggaaau--uuuuguuuuugg
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1414
	cccaaagaccccggcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccggu
	.((.....((((.((((((.((....))..)))))).))))(((.((....)))))..(((((((..(((((((........)))))))..)))))))....((((((((((((((..((((((((.((((.(((((...(((((.....))))).))))).))))...))))))))..))))))).)))))))...)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.601.0	is_MIRNA
	VAL:	4.82	MeanVal:	59.0101525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc-cucuuucucgggggaaauuuuuguuuuugggucccc
            +++++++|+++++++--++++++++------+++++---+++++
            +++++++-+++++++--++++++++------+++++---+++++
    REV:    ccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaaagggg
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1415.miRNA:7669	ucgggggaaauuuuuguuuuu
                          *********************	15:::35	14--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1415.miRNA:7670	cucgggggaaauuuuuguuuu
                            *********************	17:::37	16--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1415.miRNA:7671	cgggggaaauuuuuguuuuug
                             *********************	18:::38	17--37	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1415.miRNA:7672	gggggaaauuuuuguuuuugg
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1415.miRNA:7673	gggaaauuuuuguuuuugggu
                                *********************	21:::41	20--40	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1415.miRNA:7674	ggaaauuuuuguuuuuggguc
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1415
	cccggcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccggu
	.(((((((((.((....))..)))))).(((((((.....)))))))..(((((((..(((((((........)))))))..)))))))....((((((((((((((..((((((((......(((((...(((((.....)))))...)))))......))))))))..))))))).)))))))..))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.601.1	is_MIRNA
	VAL:	1.89	MeanVal:	21.0326946666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc-cucuuucucgggggaaau--uuuuguuuuugggucccc
            +++++++|+++++++--++++++++-||++++-+++++---+++++
            +++++++-+++++++--++++++++---++++-+++++-||+++++
    REV:    ccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaa--agggg
                             *********************	18:::38	17--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1416.miRNA:7675	gggggaaau--uuuuguuuuu
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1416.miRNA:7676	ggggaaau--uuuuguuuuug
                           *********************	16:::36	15--33	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1416.miRNA:7677	ucgggggaaau--uuuuguuu
                            *********************	17:::37	16--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1416.miRNA:7678	cgggggaaau--uuuuguuuu
                          *********************	15:::35	14--32	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1416.miRNA:7679	cucgggggaaau--uuuuguu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1416.miRNA:7680	gggaaau--uuuuguuuuugg
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1416
	cccggcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccggu
	.(((((((((.((....))..)))))).(((((((.....)))))))..(((((((..(((((((........)))))))..)))))))....((((((((((((((..((((((((.((((.(((((...(((((.....))))).))))).))))...))))))))..))))))).)))))))..))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.605.0	is_MIRNA
	VAL:	1.15	MeanVal:	14.0906418333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc--ggugggc-cucuuucucgggggaaauuuuuguuuuugggucccc
            ++-||+++++++|+++++++--++++++++------+++++---+++++
            ++---+++++++-+++++++--++++++++------+++++---+++++
    REV:    ggcccccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaaagggg
                                *********************	21:::41	18--38	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1417.miRNA:7681	ucgggggaaauuuuuguuuuu
                               *********************	20:::40	17--37	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1417.miRNA:7682	cucgggggaaauuuuuguuuu
                                 *********************	22:::42	19--39	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1417.miRNA:7683	cgggggaaauuuuuguuuuug
                                  *********************	23:::43	20--40	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1417.miRNA:7684	gggggaaauuuuuguuuuugg
                                    *********************	25:::45	22--42	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1417.miRNA:7685	gggaaauuuuuguuuuugggu
                                     *********************	26:::46	23--43	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1417.miRNA:7686	ggaaauuuuuguuuuuggguc
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1417
	gcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccggu
	((((((.((....))..)))))).(((((((.....)))))))..(((((((..(((((((........)))))))..))))))).((.((((((((((((((..((((((((......(((((...(((((.....)))))...)))))......))))))))..))))))).)))))))...)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.605.1	is_MIRNA
	VAL:	4.82	MeanVal:	59.0101525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc-cucuuucucgggggaaauuuuuguuuuugggucccc
            +++++++|+++++++--++++++++------+++++---+++++
            +++++++-+++++++--++++++++------+++++---+++++
    REV:    ccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaaagggg
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1418.miRNA:7687	ucgggggaaauuuuuguuuuu
                          *********************	15:::35	14--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1418.miRNA:7688	cucgggggaaauuuuuguuuu
                            *********************	17:::37	16--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1418.miRNA:7689	cgggggaaauuuuuguuuuug
                             *********************	18:::38	17--37	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1418.miRNA:7690	gggggaaauuuuuguuuuugg
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1418.miRNA:7691	gggaaauuuuuguuuuugggu
                                *********************	21:::41	20--40	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1418.miRNA:7692	ggaaauuuuuguuuuuggguc
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1418
	gcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccggu
	((((((.((....))..)))))).(((((((.....)))))))..(((((((..(((((((........)))))))..)))))))....((((((((((((((..((((((((......(((((...(((((.....)))))...)))))......))))))))..))))))).)))))))......

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.611.0	is_MIRNA
	VAL:	4.82	MeanVal:	59.0101525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc-cucuuucucgggggaaauuuuuguuuuugggucccc
            +++++++|+++++++--++++++++------+++++---+++++
            +++++++-+++++++--++++++++------+++++---+++++
    REV:    ccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaaagggg
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1419.miRNA:7693	ucgggggaaauuuuuguuuuu
                          *********************	15:::35	14--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1419.miRNA:7694	cucgggggaaauuuuuguuuu
                            *********************	17:::37	16--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1419.miRNA:7695	cgggggaaauuuuuguuuuug
                             *********************	18:::38	17--37	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1419.miRNA:7696	gggggaaauuuuuguuuuugg
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1419.miRNA:7697	gggaaauuuuuguuuuugggu
                                *********************	21:::41	20--40	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1419.miRNA:7698	ggaaauuuuuguuuuuggguc
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1419
	aggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccg
	.(((.............((((((((....))))))))..(((((((..(((((((........)))))))..)))))))....((((((((((((((..((((((((......(((((...(((((.....)))))...)))))......))))))))..))))))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.611.1	is_MIRNA
	VAL:	1.89	MeanVal:	21.0326946666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc-cucuuucucgggggaaau--uuuuguuuuugggucccc
            +++++++|+++++++--++++++++-||++++-+++++---+++++
            +++++++-+++++++--++++++++---++++-+++++-||+++++
    REV:    ccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaa--agggg
                             *********************	18:::38	17--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1420.miRNA:7699	gggggaaau--uuuuguuuuu
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1420.miRNA:7700	ggggaaau--uuuuguuuuug
                           *********************	16:::36	15--33	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1420.miRNA:7701	ucgggggaaau--uuuuguuu
                            *********************	17:::37	16--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1420.miRNA:7702	cgggggaaau--uuuuguuuu
                          *********************	15:::35	14--32	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1420.miRNA:7703	cucgggggaaau--uuuuguu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1420.miRNA:7704	gggaaau--uuuuguuuuugg
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1420
	aggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccg
	.(((.............((((((((....))))))))..(((((((..(((((((........)))))))..)))))))....((((((((((((((..((((((((.((((.(((((...(((((.....))))).))))).))))...))))))))..))))))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.617.0	is_MIRNA
	VAL:	4.82	MeanVal:	59.0101525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc-cucuuucucgggggaaauuuuuguuuuugggucccc
            +++++++|+++++++--++++++++------+++++---+++++
            +++++++-+++++++--++++++++------+++++---+++++
    REV:    ccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaaagggg
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1421.miRNA:7705	ucgggggaaauuuuuguuuuu
                          *********************	15:::35	14--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1421.miRNA:7706	cucgggggaaauuuuuguuuu
                            *********************	17:::37	16--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1421.miRNA:7707	cgggggaaauuuuuguuuuug
                             *********************	18:::38	17--37	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1421.miRNA:7708	gggggaaauuuuuguuuuugg
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1421.miRNA:7709	gggaaauuuuuguuuuugggu
                                *********************	21:::41	20--40	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1421.miRNA:7710	ggaaauuuuuguuuuuggguc
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1421
	cccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccggu
	.((........((((((((....))))))))..(((((((..(((((((........)))))))..)))))))....((((((((((((((..((((((((......(((((...(((((.....)))))...)))))......))))))))..))))))).)))))))...)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.617.1	is_MIRNA
	VAL:	1.89	MeanVal:	21.0326946666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc-cucuuucucgggggaaau--uuuuguuuuugggucccc
            +++++++|+++++++--++++++++-||++++-+++++---+++++
            +++++++-+++++++--++++++++---++++-+++++-||+++++
    REV:    ccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaa--agggg
                             *********************	18:::38	17--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1422.miRNA:7711	gggggaaau--uuuuguuuuu
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1422.miRNA:7712	ggggaaau--uuuuguuuuug
                           *********************	16:::36	15--33	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1422.miRNA:7713	ucgggggaaau--uuuuguuu
                            *********************	17:::37	16--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1422.miRNA:7714	cgggggaaau--uuuuguuuu
                          *********************	15:::35	14--32	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1422.miRNA:7715	cucgggggaaau--uuuuguu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1422.miRNA:7716	gggaaau--uuuuguuuuugg
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1422
	cccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccggu
	.((........((((((((....))))))))..(((((((..(((((((........)))))))..)))))))....((((((((((((((..((((((((.((((.(((((...(((((.....))))).))))).))))...))))))))..))))))).)))))))...)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.626.0	is_MIRNA
	VAL:	4.82	MeanVal:	59.0101525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc-cucuuucucgggggaaauuuuuguuuuugggucccc
            +++++++|+++++++--++++++++------+++++---+++++
            +++++++-+++++++--++++++++------+++++---+++++
    REV:    ccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaaagggg
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1423.miRNA:7717	ucgggggaaauuuuuguuuuu
                          *********************	15:::35	14--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1423.miRNA:7718	cucgggggaaauuuuuguuuu
                            *********************	17:::37	16--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1423.miRNA:7719	cgggggaaauuuuuguuuuug
                             *********************	18:::38	17--37	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1423.miRNA:7720	gggggaaauuuuuguuuuugg
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1423.miRNA:7721	gggaaauuuuuguuuuugggu
                                *********************	21:::41	20--40	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1423.miRNA:7722	ggaaauuuuuguuuuuggguc
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1423
	gcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccgg
	.(((((((((......))))))..(((((((..(((((((........)))))))..)))))))....((((((((((((((..((((((((......(((((...(((((.....)))))...)))))......))))))))..))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.626.1	is_MIRNA
	VAL:	1.89	MeanVal:	21.0326946666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc-cucuuucucgggggaaau--uuuuguuuuugggucccc
            +++++++|+++++++--++++++++-||++++-+++++---+++++
            +++++++-+++++++--++++++++---++++-+++++-||+++++
    REV:    ccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaa--agggg
                             *********************	18:::38	17--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1424.miRNA:7723	gggggaaau--uuuuguuuuu
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1424.miRNA:7724	ggggaaau--uuuuguuuuug
                           *********************	16:::36	15--33	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1424.miRNA:7725	ucgggggaaau--uuuuguuu
                            *********************	17:::37	16--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1424.miRNA:7726	cgggggaaau--uuuuguuuu
                          *********************	15:::35	14--32	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1424.miRNA:7727	cucgggggaaau--uuuuguu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1424.miRNA:7728	gggaaau--uuuuguuuuugg
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1424
	gcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccgg
	.(((((((((......))))))..(((((((..(((((((........)))))))..)))))))....((((((((((((((..((((((((.((((.(((((...(((((.....))))).))))).))))...))))))))..))))))).))))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.645.0	is_MIRNA
	VAL:	4.82	MeanVal:	59.0101525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc-cucuuucucgggggaaauuuuuguuuuugggucccc
            +++++++|+++++++--++++++++------+++++---+++++
            +++++++-+++++++--++++++++------+++++---+++++
    REV:    ccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaaagggg
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1425.miRNA:7729	ucgggggaaauuuuuguuuuu
                          *********************	15:::35	14--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1425.miRNA:7730	cucgggggaaauuuuuguuuu
                            *********************	17:::37	16--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1425.miRNA:7731	cgggggaaauuuuuguuuuug
                             *********************	18:::38	17--37	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1425.miRNA:7732	gggggaaauuuuuguuuuugg
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1425.miRNA:7733	gggaaauuuuuguuuuugggu
                                *********************	21:::41	20--40	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1425.miRNA:7734	ggaaauuuuuguuuuuggguc
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1425
	cccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccggu
	.((..(((((((..(((((((........)))))))..)))))))....((((((((((((((..((((((((......(((((...(((((.....)))))...)))))......))))))))..))))))).)))))))...)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.645.1	is_MIRNA
	VAL:	1.89	MeanVal:	21.0326946666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc-cucuuucucgggggaaau--uuuuguuuuugggucccc
            +++++++|+++++++--++++++++-||++++-+++++---+++++
            +++++++-+++++++--++++++++---++++-+++++-||+++++
    REV:    ccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaa--agggg
                             *********************	18:::38	17--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1426.miRNA:7735	gggggaaau--uuuuguuuuu
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1426.miRNA:7736	ggggaaau--uuuuguuuuug
                           *********************	16:::36	15--33	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1426.miRNA:7737	ucgggggaaau--uuuuguuu
                            *********************	17:::37	16--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1426.miRNA:7738	cgggggaaau--uuuuguuuu
                          *********************	15:::35	14--32	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1426.miRNA:7739	cucgggggaaau--uuuuguu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1426.miRNA:7740	gggaaau--uuuuguuuuugg
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1426
	cccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccggu
	.((..(((((((..(((((((........)))))))..)))))))....((((((((((((((..((((((((.((((.(((((...(((((.....))))).))))).))))...))))))))..))))))).)))))))...)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.693.0	is_MIRNA
	VAL:	4.82	MeanVal:	59.0101525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc-cucuuucucgggggaaauuuuuguuuuugggucccc
            +++++++|+++++++--++++++++------+++++---+++++
            +++++++-+++++++--++++++++------+++++---+++++
    REV:    ccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaaagggg
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1427.miRNA:7741	ucgggggaaauuuuuguuuuu
                          *********************	15:::35	14--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1427.miRNA:7742	cucgggggaaauuuuuguuuu
                            *********************	17:::37	16--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1427.miRNA:7743	cgggggaaauuuuuguuuuug
                             *********************	18:::38	17--37	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1427.miRNA:7744	gggggaaauuuuuguuuuugg
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1427.miRNA:7745	gggaaauuuuuguuuuugggu
                                *********************	21:::41	20--40	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1427.miRNA:7746	ggaaauuuuuguuuuuggguc
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1427
	cggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccaccc
	.((((((((((((((..((((((((......(((((...(((((.....)))))...)))))......))))))))..))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.693.1	is_MIRNA
	VAL:	1.89	MeanVal:	21.0326946666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc-cucuuucucgggggaaau--uuuuguuuuugggucccc
            +++++++|+++++++--++++++++-||++++-+++++---+++++
            +++++++-+++++++--++++++++---++++-+++++-||+++++
    REV:    ccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaa--agggg
                             *********************	18:::38	17--35	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1428.miRNA:7747	gggggaaau--uuuuguuuuu
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1428.miRNA:7748	ggggaaau--uuuuguuuuug
                           *********************	16:::36	15--33	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1428.miRNA:7749	ucgggggaaau--uuuuguuu
                            *********************	17:::37	16--34	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1428.miRNA:7750	cgggggaaau--uuuuguuuu
                          *********************	15:::35	14--32	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1428.miRNA:7751	cucgggggaaau--uuuuguu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1428.miRNA:7752	gggaaau--uuuuguuuuugg
>>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1428
	cggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccaccc
	.((((((((((((((..((((((((.((((.(((((...(((((.....))))).))))).))))...))))))))..))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.738.0	is_MIRNA
	VAL:	48.05	MeanVal:	233.3007135	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaaaaaaacgguccccgccc-cccuuuuuuuccccc
            ++++++-+++++-+++++-+++|+++++++++++-+++
            ++++++-+++++-+++++-+++-+++++++++++-+++
    REV:    uuuuuucuuuguggggggggggugggagaaaaagaggg
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1429.miRNA:7753	aaaaaaaacgguccccgccc-
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1429.miRNA:7754	gaaaaaaaacgguccccgccc
                           *********************	16:::36	16--35	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1429.miRNA:7755	cccgccc-cccuuuuuuuccc
                          *********************	15:::35	15--34	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1429.miRNA:7756	ccccgccc-cccuuuuuuucc
                            *********************	17:::37	17--36	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1429.miRNA:7757	ccgccc-cccuuuuuuucccc
                             *********************	18:::38	18--37	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1429.miRNA:7758	cgccc-cccuuuuuuuccccc
>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1429
	ggggggaaacccccaaggggagaauaaaaaaaaaaaagggggggguuucccccccggggagaaacccccccccgggcgggcgccuccccguguuuccccacaccccccgccgcgcucuuccccgagaaaaaaaacgguccccgccccccuuuuuuucccccucccuccugggagaaaaagagggugggggggggguguuucuuuuuuu
	(((((....)))))..(((((................(((((((((((((((....))).)))))))))))).(((((((((.......((((......))))....)))).))))).))))).((((((.(((((.(((((.((((((((((((((.(((........))).))))))))))).))).))))).))))).)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.753.0	is_MIRNA
	VAL:	48.05	MeanVal:	233.3007135	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaaaaaaacgguccccgccc-cccuuuuuuuccccc
            ++++++-+++++-+++++-+++|+++++++++++-+++
            ++++++-+++++-+++++-+++-+++++++++++-+++
    REV:    uuuuuucuuuguggggggggggugggagaaaaagaggg
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1430.miRNA:7759	aaaaaaaacgguccccgccc-
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1430.miRNA:7760	gaaaaaaaacgguccccgccc
                           *********************	16:::36	16--35	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1430.miRNA:7761	cccgccc-cccuuuuuuuccc
                          *********************	15:::35	15--34	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1430.miRNA:7762	ccccgccc-cccuuuuuuucc
                            *********************	17:::37	17--36	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1430.miRNA:7763	ccgccc-cccuuuuuuucccc
                             *********************	18:::38	18--37	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1430.miRNA:7764	cgccc-cccuuuuuuuccccc
>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1430
	aggggagaauaaaaaaaaaaaagggggggguuucccccccggggagaaacccccccccgggcgggcgccuccccguguuuccccacaccccccgccgcgcucuuccccgagaaaaaaaacgguccccgccccccuuuuuuucccccucccuccugggagaaaaagagggugggggggggguguuucuuuuuuu
	.(((((................(((((((((((((((....))).)))))))))))).(((((((((.......((((......))))....)))).))))).))))).((((((.(((((.(((((.((((((((((((((.(((........))).))))))))))).))).))))).))))).)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.774.0	is_MIRNA
	VAL:	180.39	MeanVal:	923.593727999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaaaaaaacgguccccgccc-cccuuuuuuuccccc
            +++++++-+++++-+++++-+++|+++++++++++-+++
            +++++++-+++++-+++++-+++-+++++++++++-+++
    REV:    uuuuuuucuuuguggggggggggugggagaaaaagaggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1431.miRNA:7765	agaaaaaaaacgguccccgcc
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1431.miRNA:7766	aaaaaaaacgguccccgccc-
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1431.miRNA:7767	gaaaaaaaacgguccccgccc
                            *********************	17:::37	17--36	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1431.miRNA:7768	cccgccc-cccuuuuuuuccc
                           *********************	16:::36	16--35	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1431.miRNA:7769	ccccgccc-cccuuuuuuucc
                             *********************	18:::38	18--37	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1431.miRNA:7770	ccgccc-cccuuuuuuucccc
>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1431
	agggggggguuucccccccggggagaaacccccccccgggcgggcgccuccccguguuuccccacaccccccgccgcgcucuuccccgagaaaaaaaacgguccccgccccccuuuuuuucccccucccuccugggagaaaaagagggugggggggggguguuucuuuuuuuu
	.(((((((((((((((....))).)))))))))))).(((((((((.......((((......))))....)))).)))))......(((((((.(((((.(((((.((((((((((((((.(((........))).))))))))))).))).))))).))))).))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.860.0	is_MIRNA
	VAL:	180.39	MeanVal:	923.593727999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaaaaaaacgguccccgccc-cccuuuuuuuccccc
            +++++++-+++++-+++++-+++|+++++++++++-+++
            +++++++-+++++-+++++-+++-+++++++++++-+++
    REV:    uuuuuuucuuuguggggggggggugggagaaaaagaggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1432.miRNA:7771	agaaaaaaaacgguccccgcc
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1432.miRNA:7772	aaaaaaaacgguccccgccc-
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1432.miRNA:7773	gaaaaaaaacgguccccgccc
                            *********************	17:::37	17--36	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1432.miRNA:7774	cccgccc-cccuuuuuuuccc
                           *********************	16:::36	16--35	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1432.miRNA:7775	ccccgccc-cccuuuuuuucc
                             *********************	18:::38	18--37	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1432.miRNA:7776	ccgccc-cccuuuuuuucccc
>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1432
	cgagaaaaaaaacgguccccgccccccuuuuuuucccccucccuccugggagaaaaagagggugggggggggguguuucuuuuuuuu
	.(((((((.(((((.(((((.((((((((((((((.(((........))).))))))))))).))).))))).))))).))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.868.0	is_MIRNA
	VAL:	2.48	MeanVal:	8.00794133333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaacgguccccgccc-cccuuuuuuuccccc
            +++++-+++++-+++|+++++++++++-+++
            +++++-+++++-+++-+++++++++++-+++
    REV:    uuuguggggggggggugggagaaaaagaggg
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1433.miRNA:7777	cccgccc-cccuuuuuuuccc
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1433.miRNA:7778	ccccgccc-cccuuuuuuucc
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1433.miRNA:7779	ccgccc-cccuuuuuuucccc
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1433.miRNA:7780	cgccc-cccuuuuuuuccccc
>>LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1433
	aaaacgguccccgccccccuuuuuuucccccucccuccugggagaaaaagagggugggggggggguguuuc
	.(((((.(((((.((((((((((((((.(((........))).))))))))))).))).))))).))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-254-H11-16NOV2007-081--.597.0	is_MIRNA
	VAL:	38.44	MeanVal:	590.316833	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccu--uucccccccucugcaaaaaaaagagaaaa
            +++++-||++++++++--+++-+++++++++-+++++
            +++++---++++++++-|+++-+++++++++-+++++
    REV:    aggggugugaggggggu-gguuuuuuuuuucccuuuu
                            *********************	17:::37	15--35	>>LUSHE1NG-RP-254-H11-16NOV2007-081--.Lu0910.pre-miRNA:1434.miRNA:7781	cucugcaaaaaaaagagaaaa
                           *********************	16:::36	14--34	>>LUSHE1NG-RP-254-H11-16NOV2007-081--.Lu0910.pre-miRNA:1434.miRNA:7782	ccucugcaaaaaaaagagaaa
                          *********************	15:::35	13--33	>>LUSHE1NG-RP-254-H11-16NOV2007-081--.Lu0910.pre-miRNA:1434.miRNA:7783	cccucugcaaaaaaaagagaa
                         *********************	14:::34	12--32	>>LUSHE1NG-RP-254-H11-16NOV2007-081--.Lu0910.pre-miRNA:1434.miRNA:7784	ccccucugcaaaaaaaagaga
                        *********************	13:::33	11--31	>>LUSHE1NG-RP-254-H11-16NOV2007-081--.Lu0910.pre-miRNA:1434.miRNA:7785	cccccucugcaaaaaaaagag
                       *********************	12:::32	10--30	>>LUSHE1NG-RP-254-H11-16NOV2007-081--.Lu0910.pre-miRNA:1434.miRNA:7786	ccccccucugcaaaaaaaaga
>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.429.0	is_MIRNA
	VAL:	2.16	MeanVal:	26.3107125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucu
            +++++++++++++----++---------++++++++++++-++++++++++++
            +++++++++++++-|||++-------||++++++++++++-++++++++++++
    REV:    gccccccccccccc---cguucuccc--ccuauaaaaaaacgaaaaaaagggg
                                        *********************	29:::49	29--49	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7787	ggguauuuuuuuuuuuuuuuu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7788	gguauuuuuuuuuuuuuuuuc
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7789	uauuuuuuuuuuuuuuuucuc
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7790	guauuuuuuuuuuuuuuuucu
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7791	auuuuuuuuuuuuuuuucucu
>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435
	accuuccugugccucuuggcuccucccuuucccaauccuuugccucccuugccgcggccagacaucuucucgcggagaaaugggggaaguuugaaauuuggaugaguuuaugguuuggggaagauugauggauugaaauguugauuuggugagcuccccggggggguuuucccuaacuccgccugggagguuucaaauucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucuucccggggaaaaaaagcaaaaaaauaucccccucuugccccccccccccccgg
	....(((...(((....)))......(((((((((.((....(((((.((.((((((..((....))..))))))...)).))))).......((((((....))))))..)).)))))))))......)))..........(((((((.((.(((((.((.((((((......)))))).)).))))).)))))))))(((((((((((((....((.........((((((((((((.((((((((((((....)))))))))))).)))))))))))).......)).))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.432.0	is_MIRNA
	VAL:	2.16	MeanVal:	26.3107125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucu
            +++++++++++++----++---------++++++++++++-++++++++++++
            +++++++++++++-|||++-------||++++++++++++-++++++++++++
    REV:    gccccccccccccc---cguucuccc--ccuauaaaaaaacgaaaaaaagggg
                                        *********************	29:::49	29--49	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1436.miRNA:7792	ggguauuuuuuuuuuuuuuuu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1436.miRNA:7793	gguauuuuuuuuuuuuuuuuc
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1436.miRNA:7794	uauuuuuuuuuuuuuuuucuc
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1436.miRNA:7795	guauuuuuuuuuuuuuuuucu
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1436.miRNA:7796	auuuuuuuuuuuuuuuucucu
>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1436
	uuccugugccucuuggcuccucccuuucccaauccuuugccucccuugccgcggccagacaucuucucgcggagaaaugggggaaguuugaaauuuggaugaguuuaugguuuggggaagauugauggauugaaauguugauuuggugagcuccccggggggguuuucccuaacuccgccugggagguuucaaauucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucuucccggggaaaaaaagcaaaaaaauaucccccucuugccccccccccccccgg
	.(((...(((....)))......(((((((((.((....(((((.((.((((((..((....))..))))))...)).))))).......((((((....))))))..)).)))))))))......)))..........(((((((.((.(((((.((.((((((......)))))).)).))))).)))))))))(((((((((((((....((.........((((((((((((.((((((((((((....)))))))))))).)))))))))))).......)).))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.439.0	is_MIRNA
	VAL:	2.16	MeanVal:	26.3107125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucu
            +++++++++++++----++---------++++++++++++-++++++++++++
            +++++++++++++-|||++-------||++++++++++++-++++++++++++
    REV:    gccccccccccccc---cguucuccc--ccuauaaaaaaacgaaaaaaagggg
                                        *********************	29:::49	29--49	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1437.miRNA:7797	ggguauuuuuuuuuuuuuuuu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1437.miRNA:7798	gguauuuuuuuuuuuuuuuuc
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1437.miRNA:7799	uauuuuuuuuuuuuuuuucuc
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1437.miRNA:7800	guauuuuuuuuuuuuuuuucu
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1437.miRNA:7801	auuuuuuuuuuuuuuuucucu
>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1437
	gccucuuggcuccucccuuucccaauccuuugccucccuugccgcggccagacaucuucucgcggagaaaugggggaaguuugaaauuuggaugaguuuaugguuuggggaagauugauggauugaaauguugauuuggugagcuccccggggggguuuucccuaacuccgccugggagguuucaaauucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucuucccggggaaaaaaagcaaaaaaauaucccccucuugccccccccccccccgg
	(((....)))(((((.(((((((((.((....(((((.((.((((((..((....))..))))))...)).))))).......((((((....))))))..)).)))))))))...)).)))..........(((((((.((.(((((.((.((((((......)))))).)).))))).)))))))))(((((((((((((....((.........((((((((((((.((((((((((((....)))))))))))).)))))))))))).......)).))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.454.0	is_MIRNA
	VAL:	2.16	MeanVal:	26.3107125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucu
            +++++++++++++----++---------++++++++++++-++++++++++++
            +++++++++++++-|||++-------||++++++++++++-++++++++++++
    REV:    gccccccccccccc---cguucuccc--ccuauaaaaaaacgaaaaaaagggg
                                        *********************	29:::49	29--49	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1438.miRNA:7802	ggguauuuuuuuuuuuuuuuu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1438.miRNA:7803	gguauuuuuuuuuuuuuuuuc
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1438.miRNA:7804	uauuuuuuuuuuuuuuuucuc
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1438.miRNA:7805	guauuuuuuuuuuuuuuuucu
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1438.miRNA:7806	auuuuuuuuuuuuuuuucucu
>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1438
	ccuuucccaauccuuugccucccuugccgcggccagacaucuucucgcggagaaaugggggaaguuugaaauuuggaugaguuuaugguuuggggaagauugauggauugaaauguugauuuggugagcuccccggggggguuuucccuaacuccgccugggagguuucaaauucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucuucccggggaaaaaaagcaaaaaaauaucccccucuugccccccccccccccgg
	.(((((((((.((....(((((.((.((((((..((....))..))))))...)).))))).......((((((....))))))..)).)))))))))...................(((((((.((.(((((.((.((((((......)))))).)).))))).)))))))))(((((((((((((....((.........((((((((((((.((((((((((((....)))))))))))).)))))))))))).......)).))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.460.0	is_MIRNA
	VAL:	2.16	MeanVal:	26.3107125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucu
            +++++++++++++----++---------++++++++++++-++++++++++++
            +++++++++++++-|||++-------||++++++++++++-++++++++++++
    REV:    gccccccccccccc---cguucuccc--ccuauaaaaaaacgaaaaaaagggg
                                        *********************	29:::49	29--49	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1439.miRNA:7807	ggguauuuuuuuuuuuuuuuu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1439.miRNA:7808	gguauuuuuuuuuuuuuuuuc
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1439.miRNA:7809	uauuuuuuuuuuuuuuuucuc
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1439.miRNA:7810	guauuuuuuuuuuuuuuuucu
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1439.miRNA:7811	auuuuuuuuuuuuuuuucucu
>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1439
	ccaauccuuugccucccuugccgcggccagacaucuucucgcggagaaaugggggaaguuugaaauuuggaugaguuuaugguuuggggaagauugauggauugaaauguugauuuggugagcuccccggggggguuuucccuaacuccgccugggagguuucaaauucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucuucccggggaaaaaaagcaaaaaaauaucccccucuugccccccccccccccgg
	.((((((......(((((.(((((..(((((((.((((((.((......)).))))))..))...)))))....))....)))..)))))........)))))).......(((((((.((.(((((.((.((((((......)))))).)).))))).)))))))))(((((((((((((....((.........((((((((((((.((((((((((((....)))))))))))).)))))))))))).......)).))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.470.0	is_MIRNA
	VAL:	2.10	MeanVal:	25.5643785	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucu
            ++++++++++++++----++---------++++++++++++-++++++++++++
            ++++++++++++++-|||++-------||++++++++++++-++++++++++++
    REV:    ggccccccccccccc---cguucuccc--ccuauaaaaaaacgaaaaaaagggg
                                         *********************	30:::50	30--50	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1440.miRNA:7812	ggguauuuuuuuuuuuuuuuu
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1440.miRNA:7813	gguauuuuuuuuuuuuuuuuc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1440.miRNA:7814	uauuuuuuuuuuuuuuuucuc
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1440.miRNA:7815	guauuuuuuuuuuuuuuuucu
                                             *********************	34:::54	34--54	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1440.miRNA:7816	auuuuuuuuuuuuuuuucucu
>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1440
	gccucccuugccgcggccagacaucuucucgcggagaaaugggggaaguuugaaauuuggaugaguuuaugguuuggggaagauugauggauugaaauguugauuuggugagcuccccggggggguuuucccuaacuccgccugggagguuucaaauucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucuucccggggaaaaaaagcaaaaaaauaucccccucuugccccccccccccccggg
	.(((((.((.((((((..((....))..))))))...)).)))))..(((((((((((....((((((((..........((((..(((........)))..)))).))))))))((((((((((((......)))))).)))))))))))))))))((((((((((((((....((.........((((((((((((.((((((((((((....)))))))))))).)))))))))))).......)).)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.485.0	is_MIRNA
	VAL:	1.74	MeanVal:	21.192471	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucu
            +++++++++++++++----++---------++++++++++++-++++++++++++
            +++++++++++++++-|||++-------||++++++++++++-++++++++++++
    REV:    gggccccccccccccc---cguucuccc--ccuauaaaaaaacgaaaaaaagggg
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1441.miRNA:7817	ggguauuuuuuuuuuuuuuuu
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1441.miRNA:7818	gguauuuuuuuuuuuuuuuuc
                                             *********************	34:::54	34--54	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1441.miRNA:7819	uauuuuuuuuuuuuuuuucuc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1441.miRNA:7820	guauuuuuuuuuuuuuuuucu
                                              *********************	35:::55	35--55	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1441.miRNA:7821	auuuuuuuuuuuuuuuucucu
>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1441
	gccagacaucuucucgcggagaaaugggggaaguuugaaauuuggaugaguuuaugguuuggggaagauugauggauugaaauguugauuuggugagcuccccggggggguuuucccuaacuccgccugggagguuucaaauucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucuucccggggaaaaaaagcaaaaaaauaucccccucuugccccccccccccccgggg
	.((((((..((((((.((......)).))))))....((((((....))))))...))))))...((((..(((........)))..))))..(((((..((((((((((((......)))))).))))))..))).))..(((((((((((((((....((.........((((((((((((.((((((((((((....)))))))))))).)))))))))))).......)).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.485.1	is_MIRNA
	VAL:	1.74	MeanVal:	21.192471	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucu
            +++++++++++++++----++---------++++++++++++-++++++++++++
            +++++++++++++++-|||++-------||++++++++++++-++++++++++++
    REV:    gggccccccccccccc---cguucuccc--ccuauaaaaaaacgaaaaaaagggg
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1442.miRNA:7822	ggguauuuuuuuuuuuuuuuu
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1442.miRNA:7823	gguauuuuuuuuuuuuuuuuc
                                             *********************	34:::54	34--54	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1442.miRNA:7824	uauuuuuuuuuuuuuuuucuc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1442.miRNA:7825	guauuuuuuuuuuuuuuuucu
                                              *********************	35:::55	35--55	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1442.miRNA:7826	auuuuuuuuuuuuuuuucucu
>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1442
	gccagacaucuucucgcggagaaaugggggaaguuugaaauuuggaugaguuuaugguuuggggaagauugauggauugaaauguugauuuggugagcuccccggggggguuuucccuaacuccgccugggagguuucaaauucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucuucccggggaaaaaaagcaaaaaaauaucccccucuugccccccccccccccgggg
	.((((((..((((((.((......)).))))))....((((((....))))))...))))))...((((..(((........)))..))))...((((..((((((((((((......)))))).))))))..))))....(((((((((((((((....((.........((((((((((((.((((((((((((....)))))))))))).)))))))))))).......)).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.488.0	is_MIRNA
	VAL:	1.74	MeanVal:	21.192471	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucu
            +++++++++++++++----++---------++++++++++++-++++++++++++
            +++++++++++++++-|||++-------||++++++++++++-++++++++++++
    REV:    gggccccccccccccc---cguucuccc--ccuauaaaaaaacgaaaaaaagggg
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1443.miRNA:7827	ggguauuuuuuuuuuuuuuuu
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1443.miRNA:7828	gguauuuuuuuuuuuuuuuuc
                                             *********************	34:::54	34--54	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1443.miRNA:7829	uauuuuuuuuuuuuuuuucuc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1443.miRNA:7830	guauuuuuuuuuuuuuuuucu
                                              *********************	35:::55	35--55	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1443.miRNA:7831	auuuuuuuuuuuuuuuucucu
>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1443
	agacaucuucucgcggagaaaugggggaaguuugaaauuuggaugaguuuaugguuuggggaagauugauggauugaaauguugauuuggugagcuccccggggggguuuucccuaacuccgccugggagguuucaaauucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucuucccggggaaaaaaagcaaaaaaauaucccccucuugccccccccccccccgggg
	.((.(((((((.((((((...(((((((((....((((((....))))))....(((((((.((.....((((((((....)))))))).....)))))))))....))))))))).))))))..))))))).))...(((((((((((((((....((.........((((((((((((.((((((((((((....)))))))))))).)))))))))))).......)).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.515.0	is_MIRNA
	VAL:	2.16	MeanVal:	26.3107125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucu
            +++++++++++++----++---------++++++++++++-++++++++++++
            +++++++++++++-|||++-------||++++++++++++-++++++++++++
    REV:    gccccccccccccc---cguucuccc--ccuauaaaaaaacgaaaaaaagggg
                                        *********************	29:::49	29--49	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1444.miRNA:7832	ggguauuuuuuuuuuuuuuuu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1444.miRNA:7833	gguauuuuuuuuuuuuuuuuc
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1444.miRNA:7834	uauuuuuuuuuuuuuuuucuc
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1444.miRNA:7835	guauuuuuuuuuuuuuuuucu
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1444.miRNA:7836	auuuuuuuuuuuuuuuucucu
>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1444
	aaguuugaaauuuggaugaguuuaugguuuggggaagauugauggauugaaauguugauuuggugagcuccccggggggguuuucccuaacuccgccugggagguuucaaauucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucuucccggggaaaaaaagcaaaaaaauaucccccucuugccccccccccccccgg
	.((((((((((((....((((((((..........((((..(((........)))..)))).))))))))((((((((((((......)))))).))))))))))))))))))(((((((((((((....((.........((((((((((((.((((((((((((....)))))))))))).)))))))))))).......)).))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.530.0	is_MIRNA
	VAL:	2.16	MeanVal:	26.3107125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucu
            +++++++++++++----++---------++++++++++++-++++++++++++
            +++++++++++++-|||++-------||++++++++++++-++++++++++++
    REV:    gccccccccccccc---cguucuccc--ccuauaaaaaaacgaaaaaaagggg
                                        *********************	29:::49	29--49	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1445.miRNA:7837	ggguauuuuuuuuuuuuuuuu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1445.miRNA:7838	gguauuuuuuuuuuuuuuuuc
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1445.miRNA:7839	uauuuuuuuuuuuuuuuucuc
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1445.miRNA:7840	guauuuuuuuuuuuuuuuucu
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1445.miRNA:7841	auuuuuuuuuuuuuuuucucu
>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1445
	augaguuuaugguuuggggaagauugauggauugaaauguugauuuggugagcuccccggggggguuuucccuaacuccgccugggagguuucaaauucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucuucccggggaaaaaaagcaaaaaaauaucccccucuugccccccccccccccgg
	...((((((((((((.....))))).)))))))........(((((((.((.(((((.((.((((((......)))))).)).))))).)))))))))(((((((((((((....((.........((((((((((((.((((((((((((....)))))))))))).)))))))))))).......)).))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.549.0	is_MIRNA
	VAL:	1.74	MeanVal:	21.192471	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucu
            +++++++++++++++----++---------++++++++++++-++++++++++++
            +++++++++++++++-|||++-------||++++++++++++-++++++++++++
    REV:    gggccccccccccccc---cguucuccc--ccuauaaaaaaacgaaaaaaagggg
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1446.miRNA:7842	ggguauuuuuuuuuuuuuuuu
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1446.miRNA:7843	gguauuuuuuuuuuuuuuuuc
                                             *********************	34:::54	34--54	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1446.miRNA:7844	uauuuuuuuuuuuuuuuucuc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1446.miRNA:7845	guauuuuuuuuuuuuuuuucu
                                              *********************	35:::55	35--55	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1446.miRNA:7846	auuuuuuuuuuuuuuuucucu
>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1446
	aagauugauggauugaaauguugauuuggugagcuccccggggggguuuucccuaacuccgccugggagguuucaaauucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucuucccggggaaaaaaagcaaaaaaauaucccccucuugccccccccccccccgggg
	.((((..(((........)))..))))..(((((..((((((((((((......)))))).))))))..))).))..(((((((((((((((....((.........((((((((((((.((((((((((((....)))))))))))).)))))))))))).......)).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.549.1	is_MIRNA
	VAL:	1.74	MeanVal:	21.192471	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucu
            +++++++++++++++----++---------++++++++++++-++++++++++++
            +++++++++++++++-|||++-------||++++++++++++-++++++++++++
    REV:    gggccccccccccccc---cguucuccc--ccuauaaaaaaacgaaaaaaagggg
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1447.miRNA:7847	ggguauuuuuuuuuuuuuuuu
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1447.miRNA:7848	gguauuuuuuuuuuuuuuuuc
                                             *********************	34:::54	34--54	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1447.miRNA:7849	uauuuuuuuuuuuuuuuucuc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1447.miRNA:7850	guauuuuuuuuuuuuuuuucu
                                              *********************	35:::55	35--55	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1447.miRNA:7851	auuuuuuuuuuuuuuuucucu
>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1447
	aagauugauggauugaaauguugauuuggugagcuccccggggggguuuucccuaacuccgccugggagguuucaaauucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucuucccggggaaaaaaagcaaaaaaauaucccccucuugccccccccccccccgggg
	.((((..(((........)))..))))...((((..((((((((((((......)))))).))))))..))))....(((((((((((((((....((.........((((((((((((.((((((((((((....)))))))))))).)))))))))))).......)).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.570.0	is_MIRNA
	VAL:	2.16	MeanVal:	26.3107125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucu
            +++++++++++++----++---------++++++++++++-++++++++++++
            +++++++++++++-|||++-------||++++++++++++-++++++++++++
    REV:    gccccccccccccc---cguucuccc--ccuauaaaaaaacgaaaaaaagggg
                                        *********************	29:::49	29--49	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1448.miRNA:7852	ggguauuuuuuuuuuuuuuuu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1448.miRNA:7853	gguauuuuuuuuuuuuuuuuc
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1448.miRNA:7854	uauuuuuuuuuuuuuuuucuc
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1448.miRNA:7855	guauuuuuuuuuuuuuuuucu
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1448.miRNA:7856	auuuuuuuuuuuuuuuucucu
>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1448
	ugauuuggugagcuccccggggggguuuucccuaacuccgccugggagguuucaaauucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucuucccggggaaaaaaagcaaaaaaauaucccccucuugccccccccccccccgg
	.(((((((.((.(((((.((.((((((......)))))).)).))))).)))))))))(((((((((((((....((.........((((((((((((.((((((((((((....)))))))))))).)))))))))))).......)).))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.577.0	is_MIRNA
	VAL:	1.74	MeanVal:	21.192471	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucu
            +++++++++++++++----++---------++++++++++++-++++++++++++
            +++++++++++++++-|||++-------||++++++++++++-++++++++++++
    REV:    gggccccccccccccc---cguucuccc--ccuauaaaaaaacgaaaaaaagggg
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1449.miRNA:7857	ggguauuuuuuuuuuuuuuuu
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1449.miRNA:7858	gguauuuuuuuuuuuuuuuuc
                                             *********************	34:::54	34--54	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1449.miRNA:7859	uauuuuuuuuuuuuuuuucuc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1449.miRNA:7860	guauuuuuuuuuuuuuuuucu
                                              *********************	35:::55	35--55	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1449.miRNA:7861	auuuuuuuuuuuuuuuucucu
>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1449
	gugagcuccccggggggguuuucccuaacuccgccugggagguuucaaauucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucuucccggggaaaaaaagcaaaaaaauaucccccucuugccccccccccccccgggg
	.(((((..((((((((((((......)))))).))))))..))).))..(((((((((((((((....((.........((((((((((((.((((((((((((....)))))))))))).)))))))))))).......)).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.577.1	is_MIRNA
	VAL:	1.74	MeanVal:	21.192471	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucu
            +++++++++++++++----++---------++++++++++++-++++++++++++
            +++++++++++++++-|||++-------||++++++++++++-++++++++++++
    REV:    gggccccccccccccc---cguucuccc--ccuauaaaaaaacgaaaaaaagggg
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1450.miRNA:7862	ggguauuuuuuuuuuuuuuuu
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1450.miRNA:7863	gguauuuuuuuuuuuuuuuuc
                                             *********************	34:::54	34--54	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1450.miRNA:7864	uauuuuuuuuuuuuuuuucuc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1450.miRNA:7865	guauuuuuuuuuuuuuuuucu
                                              *********************	35:::55	35--55	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1450.miRNA:7866	auuuuuuuuuuuuuuuucucu
>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1450
	gugagcuccccggggggguuuucccuaacuccgccugggagguuucaaauucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucuucccggggaaaaaaagcaaaaaaauaucccccucuugccccccccccccccgggg
	..((((..((((((((((((......)))))).))))))..))))....(((((((((((((((....((.........((((((((((((.((((((((((((....)))))))))))).)))))))))))).......)).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.590.0	is_MIRNA
	VAL:	1.74	MeanVal:	21.192471	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucu
            +++++++++++++++----++---------++++++++++++-++++++++++++
            +++++++++++++++-|||++-------||++++++++++++-++++++++++++
    REV:    gggccccccccccccc---cguucuccc--ccuauaaaaaaacgaaaaaaagggg
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1451.miRNA:7867	ggguauuuuuuuuuuuuuuuu
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1451.miRNA:7868	gguauuuuuuuuuuuuuuuuc
                                             *********************	34:::54	34--54	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1451.miRNA:7869	uauuuuuuuuuuuuuuuucuc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1451.miRNA:7870	guauuuuuuuuuuuuuuuucu
                                              *********************	35:::55	35--55	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1451.miRNA:7871	auuuuuuuuuuuuuuuucucu
>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1451
	ggggguuuucccuaacuccgccugggagguuucaaauucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucuucccggggaaaaaaagcaaaaaaauaucccccucuugccccccccccccccgggg
	.((((....))))..((((.....))))........(((((((((((((((....((.........((((((((((((.((((((((((((....)))))))))))).)))))))))))).......)).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.604.0	is_MIRNA
	VAL:	1.74	MeanVal:	21.192471	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucu
            +++++++++++++++----++---------++++++++++++-++++++++++++
            +++++++++++++++-|||++-------||++++++++++++-++++++++++++
    REV:    gggccccccccccccc---cguucuccc--ccuauaaaaaaacgaaaaaaagggg
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1452.miRNA:7872	ggguauuuuuuuuuuuuuuuu
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1452.miRNA:7873	gguauuuuuuuuuuuuuuuuc
                                             *********************	34:::54	34--54	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1452.miRNA:7874	uauuuuuuuuuuuuuuuucuc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1452.miRNA:7875	guauuuuuuuuuuuuuuuucu
                                              *********************	35:::55	35--55	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1452.miRNA:7876	auuuuuuuuuuuuuuuucucu
>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1452
	acuccgccugggagguuucaaauucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucuucccggggaaaaaaagcaaaaaaauaucccccucuugccccccccccccccgggg
	.((((.....))))........(((((((((((((((....((.........((((((((((((.((((((((((((....)))))))))))).)))))))))))).......)).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.625.0	is_MIRNA
	VAL:	1.74	MeanVal:	21.192471	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucu
            +++++++++++++++----++---------++++++++++++-++++++++++++
            +++++++++++++++-|||++-------||++++++++++++-++++++++++++
    REV:    gggccccccccccccc---cguucuccc--ccuauaaaaaaacgaaaaaaagggg
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1453.miRNA:7877	ggguauuuuuuuuuuuuuuuu
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1453.miRNA:7878	gguauuuuuuuuuuuuuuuuc
                                             *********************	34:::54	34--54	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1453.miRNA:7879	uauuuuuuuuuuuuuuuucuc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1453.miRNA:7880	guauuuuuuuuuuuuuuuucu
                                              *********************	35:::55	35--55	>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1453.miRNA:7881	auuuuuuuuuuuuuuuucucu
>>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1453
	auucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucuucccggggaaaaaaagcaaaaaaauaucccccucuugccccccccccccccgggg
	.(((((((((((((((....((.........((((((((((((.((((((((((((....)))))))))))).)))))))))))).......)).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-A01-16NOV2007-015--.314.0	is_MIRNA
	VAL:	6.49	MeanVal:	102.407624	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccggccg--ggguuuggggaaacccccaaaaaaaagggg
            +++++++++||++++++++++-++++--------+++++++
            +++++++++--++++++++++-++++------||+++++++
    REV:    ggggccgguuuuucaaacccccuuggaacccg--uuucccc
                            *********************	17:::37	15--35	>>LUSHE1NG-RP-256-A01-16NOV2007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1454.miRNA:7882	uggggaaacccccaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	14--34	>>LUSHE1NG-RP-256-A01-16NOV2007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1454.miRNA:7883	uuggggaaacccccaaaaaaa
                          *********************	15:::35	13--33	>>LUSHE1NG-RP-256-A01-16NOV2007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1454.miRNA:7884	uuuggggaaacccccaaaaaa
                               *********************	20:::40	18--38	>>LUSHE1NG-RP-256-A01-16NOV2007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1454.miRNA:7885	ggaaacccccaaaaaaaaggg
                             *********************	18:::38	16--36	>>LUSHE1NG-RP-256-A01-16NOV2007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1454.miRNA:7886	ggggaaacccccaaaaaaaag
                              *********************	19:::39	17--37	>>LUSHE1NG-RP-256-A01-16NOV2007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1454.miRNA:7887	gggaaacccccaaaaaaaagg
>>LUSHE1NG-RP-256-A01-16NOV2007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1454
	cccccggccgggguuuggggaaacccccaaaaaaaaggggccccccccuuucccugggggggaagggcccccagggguccgggaaaaaggggcccccccuggggacccccaaaaaggaaaaaaaccccccccccuuugcccaagguucccccaaacuuuuuggccggggccccuggggagaccuu
	.(((((((((((((((((((.((((........(((((((.(((((((.......)))))))..(((.(((((((((...(((.........)))))))))))).)))......................)))))))......)))).))))))))))..))))))))).....(((....))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.639.0	is_MIRNA
	VAL:	1.17	MeanVal:	13.1339845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-ccgggcu-uuuaagggaaaacggugccgccuuuuuucccc
            ++|+++++--|++++++++++++-----++-++++++++++++
            ++-+++++---++++++++++++---||++-++++++++++++
    REV:    gguggcccacuaaauuucuuuuuugg--ggggggggagagggg
               *********************	4:::24	3--22	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1455.miRNA:7888	ccgggcu-uuuaagggaaaac
                *********************	5:::25	4--23	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1455.miRNA:7889	cgggcu-uuuaagggaaaacg
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1455.miRNA:7890	-ccgggcu-uuuaagggaaaa
                 *********************	6:::26	5--24	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1455.miRNA:7891	gggcu-uuuaagggaaaacgg
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1455.miRNA:7892	c-ccgggcu-uuuaagggaaa
                  *********************	7:::27	6--25	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1455.miRNA:7893	ggcu-uuuaagggaaaacggu
>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1455
	uucgcuggagauugauucgccgccgcgaguccccccgggggggcccuucuguuccgcacccccgggcuuuuaagggaaaacggugccgccuuuuuuccccuccgggggagagggggggggguuuuuucuuuaaaucacccggugguggagauuuuauuuuucuuguggggggguggggggucuuggggguuggaca
	.(((((((.((.....)).)))..))))((((((((.((((..(((..((.(((((((.(((((((..((((((((((((.....((.((((((((((((....)))))))))))).))...))))))))))))...))))).)).(((((......))))).))))))).))..)))..)))).))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.639.1	is_MIRNA
	VAL:	1.23	MeanVal:	13.7292038333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-ccgggcu-uuuaagggaaaacggugccgccuuuuuucccc
            ++|+++++--|++++++++++++-----++-+++--+++++++
            ++-+++++---++++++++++++---||++-+++--+++++++
    REV:    gguggcccacuaaauuucuuuuuugg--ggggggggagagggg
               *********************	4:::24	3--22	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1456.miRNA:7894	ccgggcu-uuuaagggaaaac
                *********************	5:::25	4--23	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1456.miRNA:7895	cgggcu-uuuaagggaaaacg
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1456.miRNA:7896	-ccgggcu-uuuaagggaaaa
                 *********************	6:::26	5--24	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1456.miRNA:7897	gggcu-uuuaagggaaaacgg
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1456.miRNA:7898	c-ccgggcu-uuuaagggaaa
                  *********************	7:::27	6--25	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1456.miRNA:7899	ggcu-uuuaagggaaaacggu
>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1456
	uucgcuggagauugauucgccgccgcgaguccccccgggggggcccuucuguuccgcacccccgggcuuuuaagggaaaacggugccgccuuuuuuccccuccgggggagagggggggggguuuuuucuuuaaaucacccggugguggagauuuuauuuuucuuguggggggguggggggucuuggggguuggaca
	.(((((((.((.....)).)))..))))((((((((.((((..(((..((.(((((((.(((((((..((((((((((((.....((.(((..(((((((....)))))))..))).))...))))))))))))...))))).)).(((((......))))).))))))).))..)))..)))).))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.649.0	is_MIRNA
	VAL:	1.17	MeanVal:	13.1339845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-ccgggcu-uuuaagggaaaacggugccgccuuuuuucccc
            ++|+++++--|++++++++++++-----++-++++++++++++
            ++-+++++---++++++++++++---||++-++++++++++++
    REV:    gguggcccacuaaauuucuuuuuugg--ggggggggagagggg
               *********************	4:::24	3--22	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1457.miRNA:7900	ccgggcu-uuuaagggaaaac
                *********************	5:::25	4--23	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1457.miRNA:7901	cgggcu-uuuaagggaaaacg
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1457.miRNA:7902	-ccgggcu-uuuaagggaaaa
                 *********************	6:::26	5--24	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1457.miRNA:7903	gggcu-uuuaagggaaaacgg
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1457.miRNA:7904	c-ccgggcu-uuuaagggaaa
                  *********************	7:::27	6--25	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1457.miRNA:7905	ggcu-uuuaagggaaaacggu
>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1457
	auugauucgccgccgcgaguccccccgggggggcccuucuguuccgcacccccgggcuuuuaagggaaaacggugccgccuuuuuuccccuccgggggagagggggggggguuuuuucuuuaaaucacccggugguggagauuuuauuuuucuuguggggggguggggggucuuggggguuggacaaa
	.(((.((((((.((.((((.((((((.(((....))).((.(((((((.(((((((..((((((((((((.....((.((((((((((((....)))))))))))).))...))))))))))))...))))).)).(((((......))))).))))))).)).)))))).))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.649.1	is_MIRNA
	VAL:	2.03	MeanVal:	24.7343976666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacccccgggcu-uuuaagggaaaacggugccgccuuuuuucccc
            ++++-+++++--|++++++++++++-----++-++++++++++++
            ++++-+++++---++++++++++++---||++-++++++++++++
    REV:    gugguggcccacuaaauuucuuuuuugg--ggggggggagagggg
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1458.miRNA:7906	ccgggcu-uuuaagggaaaac
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1458.miRNA:7907	cccgggcu-uuuaagggaaaa
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1458.miRNA:7908	ccccgggcu-uuuaagggaaa
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1458.miRNA:7909	cgggcu-uuuaagggaaaacg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1458.miRNA:7910	acccccgggcu-uuuaaggga
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1458.miRNA:7911	cccccgggcu-uuuaagggaa
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1458.miRNA:7912	acccccgggcu-uuuaaggga
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1458.miRNA:7913	cccgggcu-uuuaagggaaaa
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1458.miRNA:7914	cccccgggcu-uuuaagggaa
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1458.miRNA:7915	ccgggcu-uuuaagggaaaac
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1458.miRNA:7916	ccccgggcu-uuuaagggaaa
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1458.miRNA:7917	cgggcu-uuuaagggaaaacg
>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.649.2	is_MIRNA
	VAL:	2.03	MeanVal:	24.7343976666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacccccgggcu-uuuaagggaaaacggugccgccuuuuuucccc
            ++++-+++++--|++++++++++++-----++-++++++++++++
            ++++-+++++---++++++++++++---||++-++++++++++++
    REV:    gugguggcccacuaaauuucuuuuuugg--ggggggggagagggg
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1459.miRNA:7918	ccgggcu-uuuaagggaaaac
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1459.miRNA:7919	cccgggcu-uuuaagggaaaa
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1459.miRNA:7920	ccccgggcu-uuuaagggaaa
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1459.miRNA:7921	cgggcu-uuuaagggaaaacg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1459.miRNA:7922	acccccgggcu-uuuaaggga
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1459.miRNA:7923	cccccgggcu-uuuaagggaa
>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1459
	auugauucgccgccgcgaguccccccgggggggcccuucuguuccgcacccccgggcuuuuaagggaaaacggugccgccuuuuuuccccuccgggggagagggggggggguuuuuucuuuaaaucacccggugguggagauuuuauuuuucuuguggggggguggggggucuuggggguuggacaaa
	.(((.((((((.((.((((.((((((......((((..((......((((.(((((..((((((((((((.....((.((((((((((((....)))))))))))).))...))))))))))))...))))).))))((((.......))))....))..)))))))))).))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.654.0	is_MIRNA
	VAL:	1.17	MeanVal:	13.1339845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-ccgggcu-uuuaagggaaaacggugccgccuuuuuucccc
            ++|+++++--|++++++++++++-----++-++++++++++++
            ++-+++++---++++++++++++---||++-++++++++++++
    REV:    gguggcccacuaaauuucuuuuuugg--ggggggggagagggg
               *********************	4:::24	3--22	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1460.miRNA:7924	ccgggcu-uuuaagggaaaac
                *********************	5:::25	4--23	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1460.miRNA:7925	cgggcu-uuuaagggaaaacg
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1460.miRNA:7926	-ccgggcu-uuuaagggaaaa
                 *********************	6:::26	5--24	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1460.miRNA:7927	gggcu-uuuaagggaaaacgg
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1460.miRNA:7928	c-ccgggcu-uuuaagggaaa
                  *********************	7:::27	6--25	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1460.miRNA:7929	ggcu-uuuaagggaaaacggu
>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1460
	uucgccgccgcgaguccccccgggggggcccuucuguuccgcacccccgggcuuuuaagggaaaacggugccgccuuuuuuccccuccgggggagagggggggggguuuuuucuuuaaaucacccggugguggagauuuuauuuuucuuguggggggguggggggucuuggggguuggaca
	.((((....))))((((((((.((((..(((..((.(((((((.(((((((..((((((((((((.....((.((((((((((((....)))))))))))).))...))))))))))))...))))).)).(((((......))))).))))))).))..)))..)))).))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.654.1	is_MIRNA
	VAL:	1.23	MeanVal:	13.7292038333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-ccgggcu-uuuaagggaaaacggugccgccuuuuuucccc
            ++|+++++--|++++++++++++-----++-+++--+++++++
            ++-+++++---++++++++++++---||++-+++--+++++++
    REV:    gguggcccacuaaauuucuuuuuugg--ggggggggagagggg
               *********************	4:::24	3--22	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1461.miRNA:7930	ccgggcu-uuuaagggaaaac
                *********************	5:::25	4--23	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1461.miRNA:7931	cgggcu-uuuaagggaaaacg
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1461.miRNA:7932	-ccgggcu-uuuaagggaaaa
                 *********************	6:::26	5--24	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1461.miRNA:7933	gggcu-uuuaagggaaaacgg
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1461.miRNA:7934	c-ccgggcu-uuuaagggaaa
                  *********************	7:::27	6--25	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1461.miRNA:7935	ggcu-uuuaagggaaaacggu
>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1461
	uucgccgccgcgaguccccccgggggggcccuucuguuccgcacccccgggcuuuuaagggaaaacggugccgccuuuuuuccccuccgggggagagggggggggguuuuuucuuuaaaucacccggugguggagauuuuauuuuucuuguggggggguggggggucuuggggguuggaca
	.((((....))))((((((((.((((..(((..((.(((((((.(((((((..((((((((((((.....((.(((..(((((((....)))))))..))).))...))))))))))))...))))).)).(((((......))))).))))))).))..)))..)))).))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.663.0	is_MIRNA
	VAL:	2.03	MeanVal:	24.7343976666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacccccgggcu-uuuaagggaaaacggugccgccuuuuuucccc
            ++++-+++++--|++++++++++++-----++-++++++++++++
            ++++-+++++---++++++++++++---||++-++++++++++++
    REV:    gugguggcccacuaaauuucuuuuuugg--ggggggggagagggg
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1462.miRNA:7936	ccgggcu-uuuaagggaaaac
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1462.miRNA:7937	cccgggcu-uuuaagggaaaa
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1462.miRNA:7938	ccccgggcu-uuuaagggaaa
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1462.miRNA:7939	cgggcu-uuuaagggaaaacg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1462.miRNA:7940	acccccgggcu-uuuaaggga
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1462.miRNA:7941	cccccgggcu-uuuaagggaa
>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1462
	gcgaguccccccgggggggcccuucuguuccgcacccccgggcuuuuaagggaaaacggugccgccuuuuuuccccuccgggggagagggggggggguuuuuucuuuaaaucacccggugguggagauuuuauuuuucuuguggggggguggggggucuuggggguuggacaaaccc
	.((((.((((((......((((..((......((((.(((((..((((((((((((.....((.((((((((((((....)))))))))))).))...))))))))))))...))))).))))((((.......))))....))..)))))))))).)))).(((((.....)))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.663.1	is_MIRNA
	VAL:	2.03	MeanVal:	24.7343976666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacccccgggcu-uuuaagggaaaacggugccgccuuuuuucccc
            ++++-+++++--|++++++++++++-----++-++++++++++++
            ++++-+++++---++++++++++++---||++-++++++++++++
    REV:    gugguggcccacuaaauuucuuuuuugg--ggggggggagagggg
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1463.miRNA:7942	ccgggcu-uuuaagggaaaac
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1463.miRNA:7943	cccgggcu-uuuaagggaaaa
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1463.miRNA:7944	ccccgggcu-uuuaagggaaa
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1463.miRNA:7945	cgggcu-uuuaagggaaaacg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1463.miRNA:7946	acccccgggcu-uuuaaggga
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1463.miRNA:7947	cccccgggcu-uuuaagggaa
>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1463
	gcgaguccccccgggggggcccuucuguuccgcacccccgggcuuuuaagggaaaacggugccgccuuuuuuccccuccgggggagagggggggggguuuuuucuuuaaaucacccggugguggagauuuuauuuuucuuguggggggguggggggucuuggggguuggacaaaccc
	.((((.((((((......((((((((......((((.(((((..((((((((((((.....((.((((((((((((....)))))))))))).))...))))))))))))...))))).))))((((.......))))....)))))))))))))).)))).(((((.....)))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.663.2	is_MIRNA
	VAL:	1.17	MeanVal:	13.1339845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-ccgggcu-uuuaagggaaaacggugccgccuuuuuucccc
            ++|+++++--|++++++++++++-----++-++++++++++++
            ++-+++++---++++++++++++---||++-++++++++++++
    REV:    gguggcccacuaaauuucuuuuuugg--ggggggggagagggg
               *********************	4:::24	3--22	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1464.miRNA:7948	ccgggcu-uuuaagggaaaac
                *********************	5:::25	4--23	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1464.miRNA:7949	cgggcu-uuuaagggaaaacg
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1464.miRNA:7950	-ccgggcu-uuuaagggaaaa
                 *********************	6:::26	5--24	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1464.miRNA:7951	gggcu-uuuaagggaaaacgg
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1464.miRNA:7952	c-ccgggcu-uuuaagggaaa
                  *********************	7:::27	6--25	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1464.miRNA:7953	ggcu-uuuaagggaaaacggu
>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1464
	gcgaguccccccgggggggcccuucuguuccgcacccccgggcuuuuaagggaaaacggugccgccuuuuuuccccuccgggggagagggggggggguuuuuucuuuaaaucacccggugguggagauuuuauuuuucuuguggggggguggggggucuuggggguuggacaaaccc
	.((((.((((((.(((....))).((.(((((((.(((((((..((((((((((((.....((.((((((((((((....)))))))))))).))...))))))))))))...))))).)).(((((......))))).))))))).)).)))))).)))).(((((.....)))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.666.0	is_MIRNA
	VAL:	1.17	MeanVal:	13.1339845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-ccgggcu-uuuaagggaaaacggugccgccuuuuuucccc
            ++|+++++--|++++++++++++-----++-++++++++++++
            ++-+++++---++++++++++++---||++-++++++++++++
    REV:    gguggcccacuaaauuucuuuuuugg--ggggggggagagggg
               *********************	4:::24	3--22	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1465.miRNA:7954	ccgggcu-uuuaagggaaaac
                *********************	5:::25	4--23	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1465.miRNA:7955	cgggcu-uuuaagggaaaacg
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1465.miRNA:7956	-ccgggcu-uuuaagggaaaa
                 *********************	6:::26	5--24	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1465.miRNA:7957	gggcu-uuuaagggaaaacgg
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1465.miRNA:7958	c-ccgggcu-uuuaagggaaa
                  *********************	7:::27	6--25	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1465.miRNA:7959	ggcu-uuuaagggaaaacggu
>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1465
	aguccccccgggggggcccuucuguuccgcacccccgggcuuuuaagggaaaacggugccgccuuuuuuccccuccgggggagagggggggggguuuuuucuuuaaaucacccggugguggagauuuuauuuuucuuguggggggguggggggucuuggggguuggaca
	.((((((((.((((..(((..((.(((((((.(((((((..((((((((((((.....((.((((((((((((....)))))))))))).))...))))))))))))...))))).)).(((((......))))).))))))).))..)))..)))).))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.666.1	is_MIRNA
	VAL:	1.23	MeanVal:	13.7292038333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-ccgggcu-uuuaagggaaaacggugccgccuuuuuucccc
            ++|+++++--|++++++++++++-----++-+++--+++++++
            ++-+++++---++++++++++++---||++-+++--+++++++
    REV:    gguggcccacuaaauuucuuuuuugg--ggggggggagagggg
               *********************	4:::24	3--22	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1466.miRNA:7960	ccgggcu-uuuaagggaaaac
                *********************	5:::25	4--23	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1466.miRNA:7961	cgggcu-uuuaagggaaaacg
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1466.miRNA:7962	-ccgggcu-uuuaagggaaaa
                 *********************	6:::26	5--24	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1466.miRNA:7963	gggcu-uuuaagggaaaacgg
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1466.miRNA:7964	c-ccgggcu-uuuaagggaaa
                  *********************	7:::27	6--25	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1466.miRNA:7965	ggcu-uuuaagggaaaacggu
>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1466
	aguccccccgggggggcccuucuguuccgcacccccgggcuuuuaagggaaaacggugccgccuuuuuuccccuccgggggagagggggggggguuuuuucuuuaaaucacccggugguggagauuuuauuuuucuuguggggggguggggggucuuggggguuggaca
	.((((((((.((((..(((..((.(((((((.(((((((..((((((((((((.....((.(((..(((((((....)))))))..))).))...))))))))))))...))))).)).(((((......))))).))))))).))..)))..)))).))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.677.0	is_MIRNA
	VAL:	1.17	MeanVal:	13.1339845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-ccgggcu-uuuaagggaaaacggugccgccuuuuuucccc
            ++|+++++--|++++++++++++-----++-++++++++++++
            ++-+++++---++++++++++++---||++-++++++++++++
    REV:    gguggcccacuaaauuucuuuuuugg--ggggggggagagggg
               *********************	4:::24	3--22	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1467.miRNA:7966	ccgggcu-uuuaagggaaaac
                *********************	5:::25	4--23	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1467.miRNA:7967	cgggcu-uuuaagggaaaacg
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1467.miRNA:7968	-ccgggcu-uuuaagggaaaa
                 *********************	6:::26	5--24	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1467.miRNA:7969	gggcu-uuuaagggaaaacgg
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1467.miRNA:7970	c-ccgggcu-uuuaagggaaa
                  *********************	7:::27	6--25	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1467.miRNA:7971	ggcu-uuuaagggaaaacggu
>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1467
	gggggcccuucuguuccgcacccccgggcuuuuaagggaaaacggugccgccuuuuuuccccuccgggggagagggggggggguuuuuucuuuaaaucacccggugguggagauuuuauuuuucuuguggggggguggggggucuuggggguuggacaaaccc
	.((((((((((..((((.((((((((((..((((((((((((.....((.((((((((((((....)))))))))))).))...))))))))))))...))))).)).(((((......)))))..))).))))..))))))))))..(((((.....)))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.677.1	is_MIRNA
	VAL:	1.23	MeanVal:	13.7292038333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-ccgggcu-uuuaagggaaaacggugccgccuuuuuucccc
            ++|+++++--|++++++++++++-----++-+++--+++++++
            ++-+++++---++++++++++++---||++-+++--+++++++
    REV:    gguggcccacuaaauuucuuuuuugg--ggggggggagagggg
               *********************	4:::24	3--22	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1468.miRNA:7972	ccgggcu-uuuaagggaaaac
                *********************	5:::25	4--23	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1468.miRNA:7973	cgggcu-uuuaagggaaaacg
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1468.miRNA:7974	-ccgggcu-uuuaagggaaaa
                 *********************	6:::26	5--24	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1468.miRNA:7975	gggcu-uuuaagggaaaacgg
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1468.miRNA:7976	c-ccgggcu-uuuaagggaaa
                  *********************	7:::27	6--25	>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1468.miRNA:7977	ggcu-uuuaagggaaaacggu
>>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1468
	gggggcccuucuguuccgcacccccgggcuuuuaagggaaaacggugccgccuuuuuuccccuccgggggagagggggggggguuuuuucuuuaaaucacccggugguggagauuuuauuuuucuuguggggggguggggggucuuggggguuggacaaaccc
	.((((((((((..((((.((((((((((..((((((((((((.....((.(((..(((((((....)))))))..))).))...))))))))))))...))))).)).(((((......)))))..))).))))..))))))))))..(((((.....)))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.1021.0	is_MIRNA
	VAL:	1.87	MeanVal:	6.4116	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaac-gc
            +++++++++++++++++++------++++---++|++
            +++++++++++++++++++-|||||++++-||++-++
    REV:    uuuuuuuuuuuuuuuugggg-----gggug--ugacg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1469.miRNA:7978	aaaaaaaaaaaagggcccaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1469.miRNA:7979	aaaaaaaaaaagggcccaaaa
>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1469
	cggggaaagggguaucccguaucccgaaaacugggaaaaaaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaacgcaaaaaaaggcaguguggggggguuuuuuuuuuuuuuuuccacccccccccccc
	.((((...(((((........(((((.....)))))...(((((((((((((((((((......((((...((((........)).)).)))).)))))))))))))))))))..)))))...)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.1021.1	is_MIRNA
	VAL:	2.05	MeanVal:	7.45894716666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaac-gc
            +++++++++++++--++++------++++---++|++
            +++++++++++++--++++-|||||++++-||++-++
    REV:    uuuuuuuuuuuuuuuugggg-----gggug--ugacg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1470.miRNA:7980	aaaaaaaaaaaagggcccaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1470.miRNA:7981	aaaaaaaaaaagggcccaaaa
>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1470
	cggggaaagggguaucccguaucccgaaaacugggaaaaaaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaacgcaaaaaaaggcaguguggggggguuuuuuuuuuuuuuuuccacccccccccccc
	.((((...(((((........(((((.....)))))...(((((((((((((..((((......((((...((((........)).)).)))).))))..)))))))))))))..)))))...)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.1028.0	is_MIRNA
	VAL:	1.87	MeanVal:	6.4116	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaac-gc
            +++++++++++++++++++------++++---++|++
            +++++++++++++++++++-|||||++++-||++-++
    REV:    uuuuuuuuuuuuuuuugggg-----gggug--ugacg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1471.miRNA:7982	aaaaaaaaaaaagggcccaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1471.miRNA:7983	aaaaaaaaaaagggcccaaaa
>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1471
	agggguaucccguaucccgaaaacugggaaaaaaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaacgcaaaaaaaggcaguguggggggguuuuuuuuuuuuuuuuccaccccc
	.(((((........(((((.....)))))...(((((((((((((((((((......((((...((((........)).)).)))).)))))))))))))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.1028.1	is_MIRNA
	VAL:	2.05	MeanVal:	7.45894716666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaac-gc
            +++++++++++++--++++------++++---++|++
            +++++++++++++--++++-|||||++++-||++-++
    REV:    uuuuuuuuuuuuuuuugggg-----gggug--ugacg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1472.miRNA:7984	aaaaaaaaaaaagggcccaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1472.miRNA:7985	aaaaaaaaaaagggcccaaaa
>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1472
	agggguaucccguaucccgaaaacugggaaaaaaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaacgcaaaaaaaggcaguguggggggguuuuuuuuuuuuuuuuccaccccc
	.(((((........(((((.....)))))...(((((((((((((..((((......((((...((((........)).)).)))).))))..)))))))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.1053.0	is_MIRNA
	VAL:	3.54	MeanVal:	72.104734	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaaaaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaac-gc
            +++----+++++++++++++++++++------++++---++|++
            +++----+++++++++++++++++++-|||||++++-||++-++
    REV:    ccccaccuuuuuuuuuuuuuuuugggg-----gggug--ugacg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7986	ggaaaaaaaaaaaaaaaaagg
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7987	gaaaaaaaaaaaaaaaaaggg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7988	aaaaaaaaaaaaaaaaagggc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7989	aaaaaaaaaaaaaaagggccc
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7990	aaaaaaaaaaaaaaaagggcc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7991	aaaaaaaaaaaaaagggccca
>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473
	gggaaaaaaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaacgcaaaaaaaggcaguguggggggguuuuuuuuuuuuuuuuccaccccc
	(((....(((((((((((((((((((......((((...((((........)).)).)))).)))))))))))))))))))....))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.1053.1	is_MIRNA
	VAL:	3.85	MeanVal:	80.948824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaaaaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaac-gc
            +++----+++++++++++++--++++------++++---++|++
            +++----+++++++++++++--++++-|||||++++-||++-++
    REV:    ccccaccuuuuuuuuuuuuuuuugggg-----gggug--ugacg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1474.miRNA:7992	ggaaaaaaaaaaaaaaaaagg
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1474.miRNA:7993	gaaaaaaaaaaaaaaaaaggg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1474.miRNA:7994	aaaaaaaaaaaaaaaaagggc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1474.miRNA:7995	aaaaaaaaaaaaaaagggccc
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1474.miRNA:7996	aaaaaaaaaaaaaaaagggcc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1474.miRNA:7997	aaaaaaaaaaaaaagggccca
>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1474
	gggaaaaaaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaacgcaaaaaaaggcaguguggggggguuuuuuuuuuuuuuuuccaccccc
	(((....(((((((((((((..((((......((((...((((........)).)).)))).))))..)))))))))))))....))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.951.0	is_MIRNA
	VAL:	1.87	MeanVal:	6.4116	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaac-gc
            +++++++++++++++++++------++++---++|++
            +++++++++++++++++++-|||||++++-||++-++
    REV:    uuuuuuuuuuuuuuuugggg-----gggug--ugacg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1475.miRNA:7998	aaaaaaaaaaaagggcccaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1475.miRNA:7999	aaaaaaaaaaagggcccaaaa
>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1475
	cggucguuuggugggugggugggggccuaaaggcuaauauaaaaacuacgggccucguuuaccccuuuaacggggaaagggguaucccguaucccgaaaacugggaaaaaaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaacgcaaaaaaaggcaguguggggggguuuuuuuuuuuuuuuuccaccccccccccccccccu
	.((......((.(((.((((((.((((....))))...........((((((((((.(((.((((......)))))))))))...))))))(((((.....)))))...(((((((((((((((((((......((((...((((........)).)).)))).))))))))))))))))))))))))))))))......)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.951.1	is_MIRNA
	VAL:	2.05	MeanVal:	7.45894716666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaac-gc
            +++++++++++++--++++------++++---++|++
            +++++++++++++--++++-|||||++++-||++-++
    REV:    uuuuuuuuuuuuuuuugggg-----gggug--ugacg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1476.miRNA:8000	aaaaaaaaaaaagggcccaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1476.miRNA:8001	aaaaaaaaaaagggcccaaaa
>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1476
	cggucguuuggugggugggugggggccuaaaggcuaauauaaaaacuacgggccucguuuaccccuuuaacggggaaagggguaucccguaucccgaaaacugggaaaaaaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaacgcaaaaaaaggcaguguggggggguuuuuuuuuuuuuuuuccaccccccccccccccccu
	.((......((.(((.((((((.((((....))))...........((((((((((.(((.((((......)))))))))))...))))))(((((.....)))))...(((((((((((((..((((......((((...((((........)).)).)))).))))..))))))))))))))))))))))))......)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.960.0	is_MIRNA
	VAL:	1.87	MeanVal:	6.4116	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaac-gc
            +++++++++++++++++++------++++---++|++
            +++++++++++++++++++-|||||++++-||++-++
    REV:    uuuuuuuuuuuuuuuugggg-----gggug--ugacg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1477.miRNA:8002	aaaaaaaaaaaagggcccaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1477.miRNA:8003	aaaaaaaaaaagggcccaaaa
>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1477
	ggugggugggugggggccuaaaggcuaauauaaaaacuacgggccucguuuaccccuuuaacggggaaagggguaucccguaucccgaaaacugggaaaaaaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaacgcaaaaaaaggcaguguggggggguuuuuuuuuuuuuuuuccaccccccccccccccccu
	((.(((.(((.(((((.....................((((((((((.(((.((((......)))))))))))...))))))(((((.....)))))...(((((((((((((((((((......((((...((((........)).)).)))).)))))))))))))))))))...))))).))).))).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.960.1	is_MIRNA
	VAL:	2.05	MeanVal:	7.45894716666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaac-gc
            +++++++++++++--++++------++++---++|++
            +++++++++++++--++++-|||||++++-||++-++
    REV:    uuuuuuuuuuuuuuuugggg-----gggug--ugacg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1478.miRNA:8004	aaaaaaaaaaaagggcccaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1478.miRNA:8005	aaaaaaaaaaagggcccaaaa
>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1478
	ggugggugggugggggccuaaaggcuaauauaaaaacuacgggccucguuuaccccuuuaacggggaaagggguaucccguaucccgaaaacugggaaaaaaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaacgcaaaaaaaggcaguguggggggguuuuuuuuuuuuuuuuccaccccccccccccccccu
	((.(((.(((.(((((.....................((((((((((.(((.((((......)))))))))))...))))))(((((.....)))))...(((((((((((((..((((......((((...((((........)).)).)))).))))..)))))))))))))...))))).))).))).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.963.0	is_MIRNA
	VAL:	1.87	MeanVal:	6.4116	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaac-gc
            +++++++++++++++++++------++++---++|++
            +++++++++++++++++++-|||||++++-||++-++
    REV:    uuuuuuuuuuuuuuuugggg-----gggug--ugacg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1479.miRNA:8006	aaaaaaaaaaaagggcccaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1479.miRNA:8007	aaaaaaaaaaagggcccaaaa
>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1479
	gggugggugggggccuaaaggcuaauauaaaaacuacgggccucguuuaccccuuuaacggggaaagggguaucccguaucccgaaaacugggaaaaaaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaacgcaaaaaaaggcaguguggggggguuuuuuuuuuuuuuuuccaccccccccccccccccu
	(((.(((.(((((.....(((((..((.......))..)))))......((((......))))...(((((........(((((.....)))))...(((((((((((((((((((......((((...((((........)).)).)))).)))))))))))))))))))..))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.963.1	is_MIRNA
	VAL:	2.05	MeanVal:	7.45894716666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaac-gc
            +++++++++++++--++++------++++---++|++
            +++++++++++++--++++-|||||++++-||++-++
    REV:    uuuuuuuuuuuuuuuugggg-----gggug--ugacg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1480.miRNA:8008	aaaaaaaaaaaagggcccaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1480.miRNA:8009	aaaaaaaaaaagggcccaaaa
>>LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1480
	gggugggugggggccuaaaggcuaauauaaaaacuacgggccucguuuaccccuuuaacggggaaagggguaucccguaucccgaaaacugggaaaaaaaaaaaaaaaaagggcccaaaaagcccaaaaacgcaaaaaaaggcaguguggggggguuuuuuuuuuuuuuuuccaccccccccccccccccu
	(((.(((.(((((.....(((((..((.......))..)))))......((((......))))...(((((........(((((.....)))))...(((((((((((((..((((......((((...((((........)).)).)))).))))..)))))))))))))..))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-256-H06-16NOV2007-034--.730.0	is_MIRNA
	VAL:	2.36	MeanVal:	18.829234	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaauuaaaaaaaaacaggggguuuuccccccggg
            +++---------+++++++++++----+++++++++
            +++--------|+++++++++++--||+++++++++
    REV:    cccggcccagc-uuuuguuccccuc--ggggggccc
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-256-H06-16NOV2007-034--.Lu0910.pre-miRNA:1481.miRNA:8010	auuaaaaaaaaacaggggguu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-256-H06-16NOV2007-034--.Lu0910.pre-miRNA:1481.miRNA:8011	aauuaaaaaaaaacagggggu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-256-H06-16NOV2007-034--.Lu0910.pre-miRNA:1481.miRNA:8012	uuaaaaaaaaacaggggguuu
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-256-H06-16NOV2007-034--.Lu0910.pre-miRNA:1481.miRNA:8013	aaaaaaaaacaggggguuuuc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-256-H06-16NOV2007-034--.Lu0910.pre-miRNA:1481.miRNA:8014	uaaaaaaaaacaggggguuuu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-256-H06-16NOV2007-034--.Lu0910.pre-miRNA:1481.miRNA:8015	gaauuaaaaaaaaacaggggg
>>LUSHE1NG-RP-256-H06-16NOV2007-034--.Lu0910.pre-miRNA:1481
	aggggggggaaacccccccgggaauuaaaaaaaaacaggggguuuuccccccgggagaaacccccccggggggcuccccuuguuuucgacccggcccc
	.(((((((....)))))))(((.........(((((((((((....(((((((((.........)))))))))..)))))))))))........))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-257-B12-16NOV2007-094--.583.0	is_MIRNA
	VAL:	35.00	MeanVal:	660.141213333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccaaacccggaacucuuugcaaaaauuauucccccuuuuuuuu
            ++++++++--++++-----++-+++-++++-++++++++++++++
            ++++++++-|++++-----++-+++-++++|++++++++++++++
    REV:    aggguuugc-ucuuaaauuauuuuucugau-ggggggaagaaaag
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-257-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1482.miRNA:8016	ggaacucuuugcaaaaauuau
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-257-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1482.miRNA:8017	gaacucuuugcaaaaauuauu
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1NG-RP-257-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1482.miRNA:8018	aacucuuugcaaaaauuauuc
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-257-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1482.miRNA:8019	acucuuugcaaaaauuauucc
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-257-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1482.miRNA:8020	cggaacucuuugcaaaaauua
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-257-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1482.miRNA:8021	cucuuugcaaaaauuauuccc
>>LUSHE1NG-RP-257-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1482
	aaaaacaaggggguccccgggaguuggggcuccccccugucccaaacccggaacucuuugcaaaaauuauucccccuuuuuuuuuuuuggaaaagaagggggguagucuuuuuauuaaauucucguuugggaguuuug
	.(((((..(((((.(((((.....)))))..)))))...((((((((..((((.....((.(((.((((.((((((((((((((.....)))))))))))))))))).))).)).....)))).))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-257-B12-16NOV2007-094--.608.0	is_MIRNA
	VAL:	35.00	MeanVal:	660.141213333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccaaacccggaacucuuugcaaaaauuauucccccuuuuuuuu
            ++++++++--++++-----++-+++-++++-++++++++++++++
            ++++++++-|++++-----++-+++-++++|++++++++++++++
    REV:    aggguuugc-ucuuaaauuauuuuucugau-ggggggaagaaaag
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-257-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1483.miRNA:8022	ggaacucuuugcaaaaauuau
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-257-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1483.miRNA:8023	gaacucuuugcaaaaauuauu
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1NG-RP-257-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1483.miRNA:8024	aacucuuugcaaaaauuauuc
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-257-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1483.miRNA:8025	acucuuugcaaaaauuauucc
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-257-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1483.miRNA:8026	cggaacucuuugcaaaaauua
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-257-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1483.miRNA:8027	cucuuugcaaaaauuauuccc
>>LUSHE1NG-RP-257-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1483
	ggggcuccccccugucccaaacccggaacucuuugcaaaaauuauucccccuuuuuuuuuuuuggaaaagaagggggguagucuuuuuauuaaauucucguuugggag
	((((....))))..((((((((..((((.....((.(((.((((.((((((((((((((.....)))))))))))))))))).))).)).....)))).)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-257-C02-16NOV2007-012--.572.0	is_MIRNA
	VAL:	3.17	MeanVal:	26.4275136666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuuccauuuuguggggggggguucguccca
            ++++++---++++-++++++++++------+++
            ++++++--|++++-++++++++++---|||+++
    REV:    caaaaaaa-aaagggccccccccccuu---ggu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-257-C02-16NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1484.miRNA:8028	uuuuuccauuuuguggggggg
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-257-C02-16NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1484.miRNA:8029	uuuuccauuuugugggggggg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-257-C02-16NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1484.miRNA:8030	uuuccauuuuguggggggggg
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-257-C02-16NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1484.miRNA:8031	ccauuuuguggggggggguuc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-257-C02-16NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1484.miRNA:8032	uccauuuuguggggggggguu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-257-C02-16NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1484.miRNA:8033	uuccauuuugugggggggggu
>>LUSHE1NG-RP-257-C02-16NOV2007-012--.Lu0910.pre-miRNA:1484
	guuuuuccauuuuguggggggggguucgucccaccgggggggggggggggcaagaaccccccccuuuuccccccccccccguccccccuuuuauucgggaaaauuaucuuuuuugguuccccccccccgggaaaaaaaaaacauuuuuucuccuucggggu
	((((((...((((.((((((((((......(((..(((((((((((((((......))))))))....)))))))..((((..............))))..............)))...)))))))))).))))..))))))........(((....))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.902.0	is_MIRNA
	VAL:	1.36	MeanVal:	15.1242	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggaaaaaaaag--ccccccaaaaaggcccggaacccu
            +++++++++++++||+++++++++++-++------++++
            +++++++++++++--+++++++++++-++-|||||++++
    REV:    aacuuuuuuuuuuuggggggguuuuugcgc-----ggga
                 *********************	6:::26	6--24	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1485.miRNA:8034	aaaaaaag--ccccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--23	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1485.miRNA:8035	aaaaaaaag--ccccccaaaa
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1485.miRNA:8036	gaaaaaaaag--ccccccaaa
                  *********************	7:::27	7--25	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1485.miRNA:8037	aaaaaag--ccccccaaaaag
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1485.miRNA:8038	ggaaaaaaaag--ccccccaa
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1485.miRNA:8039	uggaaaaaaaag--cccccca
>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1485
	uccgggccggcguuuuuuacccgguaagggggggaaaacgguuuuccccaaaauccgggggaaaacccggaaaaaaaauuuggaaaaaaaagccccccaaaaaggcccggaacccuaaaaaaaagggcgcguuuuuggggggguuuuuuuuuuucaacaaaaaaaauaaacggcccccccccugguggugggggagggggggggggggagaaacaacccc
	.((..(((((.((.....)))))))..)).((((.......((((((((....((((((......))))))........((((((((((((((((((((((((.((......((((.......)))).)).)))))))))))..)))))))))))))................((((((((((...........))))))))))))))))))....))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.907.0	is_MIRNA
	VAL:	1.36	MeanVal:	15.1242	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggaaaaaaaag--ccccccaaaaaggcccggaacccu
            +++++++++++++||+++++++++++-++------++++
            +++++++++++++--+++++++++++-++-|||||++++
    REV:    aacuuuuuuuuuuuggggggguuuuugcgc-----ggga
                 *********************	6:::26	6--24	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1486.miRNA:8040	aaaaaaag--ccccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--23	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1486.miRNA:8041	aaaaaaaag--ccccccaaaa
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1486.miRNA:8042	gaaaaaaaag--ccccccaaa
                  *********************	7:::27	7--25	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1486.miRNA:8043	aaaaaag--ccccccaaaaag
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1486.miRNA:8044	ggaaaaaaaag--ccccccaa
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1486.miRNA:8045	uggaaaaaaaag--cccccca
>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1486
	gccggcguuuuuuacccgguaagggggggaaaacgguuuuccccaaaauccgggggaaaacccggaaaaaaaauuuggaaaaaaaagccccccaaaaaggcccggaacccuaaaaaaaagggcgcguuuuuggggggguuuuuuuuuuucaacaaaaaaaauaaacggcccccccccugguggugggggagggggggggggggagaaacaacccc
	.((((.(((((((.(((((.....((((((((....)))))))).....)))))))))))))))).........((((((((((((((((((((((((.((......((((.......)))).)).)))))))))))..)))))))))))))................((((((((((...........))))))))))((((........))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.911.0	is_MIRNA
	VAL:	1.36	MeanVal:	15.1242	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggaaaaaaaag--ccccccaaaaaggcccggaacccu
            +++++++++++++||+++++++++++-++------++++
            +++++++++++++--+++++++++++-++-|||||++++
    REV:    aacuuuuuuuuuuuggggggguuuuugcgc-----ggga
                 *********************	6:::26	6--24	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1487.miRNA:8046	aaaaaaag--ccccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--23	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1487.miRNA:8047	aaaaaaaag--ccccccaaaa
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1487.miRNA:8048	gaaaaaaaag--ccccccaaa
                  *********************	7:::27	7--25	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1487.miRNA:8049	aaaaaag--ccccccaaaaag
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1487.miRNA:8050	ggaaaaaaaag--ccccccaa
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1487.miRNA:8051	uggaaaaaaaag--cccccca
>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1487
	gcguuuuuuacccgguaagggggggaaaacgguuuuccccaaaauccgggggaaaacccggaaaaaaaauuuggaaaaaaaagccccccaaaaaggcccggaacccuaaaaaaaagggcgcguuuuuggggggguuuuuuuuuuucaacaaaaaaaauaaacggcccccccccugguggugggggagggggggggggggagaaa
	.(((((((..(((......)))..))))))).((((((((....((((((......))))))........((((((((((((((((((((((((.((......((((.......)))).)).)))))))))))..)))))))))))))................((((((((((...........)))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.920.0	is_MIRNA
	VAL:	1.36	MeanVal:	15.1242	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggaaaaaaaag--ccccccaaaaaggcccggaacccu
            +++++++++++++||+++++++++++-++------++++
            +++++++++++++--+++++++++++-++-|||||++++
    REV:    aacuuuuuuuuuuuggggggguuuuugcgc-----ggga
                 *********************	6:::26	6--24	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1488.miRNA:8052	aaaaaaag--ccccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--23	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1488.miRNA:8053	aaaaaaaag--ccccccaaaa
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1488.miRNA:8054	gaaaaaaaag--ccccccaaa
                  *********************	7:::27	7--25	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1488.miRNA:8055	aaaaaag--ccccccaaaaag
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1488.miRNA:8056	ggaaaaaaaag--ccccccaa
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1488.miRNA:8057	uggaaaaaaaag--cccccca
>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1488
	acccgguaagggggggaaaacgguuuuccccaaaauccgggggaaaacccggaaaaaaaauuuggaaaaaaaagccccccaaaaaggcccggaacccuaaaaaaaagggcgcguuuuuggggggguuuuuuuuuuucaacaaaaaaaauaaacggcccccccccugguggugggggagggggggggggggagaaacaacccc
	.(((.....)))((((.......((((((((....((((((......))))))........((((((((((((((((((((((((.((......((((.......)))).)).)))))))))))..)))))))))))))................((((((((((...........))))))))))))))))))....))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.931.0	is_MIRNA
	VAL:	1.36	MeanVal:	15.1242	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggaaaaaaaag--ccccccaaaaaggcccggaacccu
            +++++++++++++||+++++++++++-++------++++
            +++++++++++++--+++++++++++-++-|||||++++
    REV:    aacuuuuuuuuuuuggggggguuuuugcgc-----ggga
                 *********************	6:::26	6--24	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1489.miRNA:8058	aaaaaaag--ccccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--23	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1489.miRNA:8059	aaaaaaaag--ccccccaaaa
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1489.miRNA:8060	gaaaaaaaag--ccccccaaa
                  *********************	7:::27	7--25	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1489.miRNA:8061	aaaaaag--ccccccaaaaag
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1489.miRNA:8062	ggaaaaaaaag--ccccccaa
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1489.miRNA:8063	uggaaaaaaaag--cccccca
>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1489
	gggggaaaacgguuuuccccaaaauccgggggaaaacccggaaaaaaaauuuggaaaaaaaagccccccaaaaaggcccggaacccuaaaaaaaagggcgcguuuuuggggggguuuuuuuuuuucaacaaaaaaaauaaacggcccccccccugguggugggggagggggggggggggagaaacaacccc
	((((........((((((((....((((((......))))))........((((((((((((((((((((((((.((......((((.......)))).)).)))))))))))..)))))))))))))................((((((((((...........))))))))))))))))))....))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.940.0	is_MIRNA
	VAL:	1.36	MeanVal:	15.1242	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggaaaaaaaag--ccccccaaaaaggcccggaacccu
            +++++++++++++||+++++++++++-++------++++
            +++++++++++++--+++++++++++-++-|||||++++
    REV:    aacuuuuuuuuuuuggggggguuuuugcgc-----ggga
                 *********************	6:::26	6--24	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1490.miRNA:8064	aaaaaaag--ccccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--23	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1490.miRNA:8065	aaaaaaaag--ccccccaaaa
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1490.miRNA:8066	gaaaaaaaag--ccccccaaa
                  *********************	7:::27	7--25	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1490.miRNA:8067	aaaaaag--ccccccaaaaag
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1490.miRNA:8068	ggaaaaaaaag--ccccccaa
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1490.miRNA:8069	uggaaaaaaaag--cccccca
>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1490
	cgguuuuccccaaaauccgggggaaaacccggaaaaaaaauuuggaaaaaaaagccccccaaaaaggcccggaacccuaaaaaaaagggcgcguuuuuggggggguuuuuuuuuuucaacaaaaaaaauaaacggcccccccccugguggugggggagggggggggggggagaaacaaccc
	.((((((((((....((((((......))))))........((((((((((((((((((((((((.((......((((.......)))).)).)))))))))))..)))))))))))))................((((((((((...........)))))))))))))))))....))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.954.0	is_MIRNA
	VAL:	1.36	MeanVal:	15.1242	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggaaaaaaaag--ccccccaaaaaggcccggaacccu
            +++++++++++++||+++++++++++-++------++++
            +++++++++++++--+++++++++++-++-|||||++++
    REV:    aacuuuuuuuuuuuggggggguuuuugcgc-----ggga
                 *********************	6:::26	6--24	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1491.miRNA:8070	aaaaaaag--ccccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--23	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1491.miRNA:8071	aaaaaaaag--ccccccaaaa
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1491.miRNA:8072	gaaaaaaaag--ccccccaaa
                  *********************	7:::27	7--25	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1491.miRNA:8073	aaaaaag--ccccccaaaaag
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1491.miRNA:8074	ggaaaaaaaag--ccccccaa
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1491.miRNA:8075	uggaaaaaaaag--cccccca
>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1491
	auccgggggaaaacccggaaaaaaaauuuggaaaaaaaagccccccaaaaaggcccggaacccuaaaaaaaagggcgcguuuuuggggggguuuuuuuuuuucaacaaaaaaaauaaacggcccccccccugguggugggggagggggggggggggagaaacaacccc
	.((((((......))))))........((((((((((((((((((((((((.((......((((.......)))).)).)))))))))))..)))))))))))))................((((((((((...........))))))))))((((........))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.966.0	is_MIRNA
	VAL:	1.36	MeanVal:	15.1242	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggaaaaaaaag--ccccccaaaaaggcccggaacccu
            +++++++++++++||+++++++++++-++------++++
            +++++++++++++--+++++++++++-++-|||||++++
    REV:    aacuuuuuuuuuuuggggggguuuuugcgc-----ggga
                 *********************	6:::26	6--24	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1492.miRNA:8076	aaaaaaag--ccccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--23	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1492.miRNA:8077	aaaaaaaag--ccccccaaaa
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1492.miRNA:8078	gaaaaaaaag--ccccccaaa
                  *********************	7:::27	7--25	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1492.miRNA:8079	aaaaaag--ccccccaaaaag
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1492.miRNA:8080	ggaaaaaaaag--ccccccaa
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1492.miRNA:8081	uggaaaaaaaag--cccccca
>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1492
	acccggaaaaaaaauuuggaaaaaaaagccccccaaaaaggcccggaacccuaaaaaaaagggcgcguuuuuggggggguuuuuuuuuuucaacaaaaaaaauaaacggcccccccccugguggugggggagggggggggggggagaaacaacccc
	.(((...........((((((((((((((((((((((((.((......((((.......)))).)).)))))))))))..)))))))))))))................(((((((((.......))))).)))).))).((((........))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.980.0	is_MIRNA
	VAL:	1.36	MeanVal:	15.1242	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggaaaaaaaag--ccccccaaaaaggcccggaacccu
            +++++++++++++||+++++++++++-++------++++
            +++++++++++++--+++++++++++-++-|||||++++
    REV:    aacuuuuuuuuuuuggggggguuuuugcgc-----ggga
                 *********************	6:::26	6--24	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1493.miRNA:8082	aaaaaaag--ccccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--23	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1493.miRNA:8083	aaaaaaaag--ccccccaaaa
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1493.miRNA:8084	gaaaaaaaag--ccccccaaa
                  *********************	7:::27	7--25	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1493.miRNA:8085	aaaaaag--ccccccaaaaag
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1493.miRNA:8086	ggaaaaaaaag--ccccccaa
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1493.miRNA:8087	uggaaaaaaaag--cccccca
>>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1493
	uuuggaaaaaaaagccccccaaaaaggcccggaacccuaaaaaaaagggcgcguuuuuggggggguuuuuuuuuuucaacaaaaaaaauaaacggcccccccccugguggugggggagggggggggggggagaaacaacccc
	.((((((((((((((((((((((((.((......((((.......)))).)).)))))))))))..)))))))))))))................((((((((((...........))))))))))((((........))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.590.0	is_MIRNA
	VAL:	1.61	MeanVal:	15.6390045	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-gcuuuaaccggaaaacuu--ugcccccccuuuuucccc
            +++|++-----++++++-----||++++++++++++++++++
            +++-++-----++++++-------++++++++++++++++++
    REV:    gggauguccccggccuuccuuuucgcgggggggggagagggg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1494.miRNA:8088	cc-gcuuuaaccggaaaacuu
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1494.miRNA:8089	c-gcuuuaaccggaaaacuu-
                  *********************	7:::27	6--24	>>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1494.miRNA:8090	uuuaaccggaaaacuu--ugc
                 *********************	6:::26	5--23	>>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1494.miRNA:8091	cuuuaaccggaaaacuu--ug
                     *********************	10:::30	9--27	>>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1494.miRNA:8092	aaccggaaaacuu--ugcccc
                    *********************	9:::29	8--26	>>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1494.miRNA:8093	uaaccggaaaacuu--ugccc
>>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1494
	agaacgaauaccgggguucccccccggagaaccccccccgggggccccucccuuguccaacccccgcccgcuuuaaccggaaaacuuugcccccccuuuuuccccuuuggggagagggggggggcgcuuuuccuuccggccccuguaggguuuuucuuauuuuuggggg
	..........((((((.....))))))....(((((..((((((................))))))(((((.....((((((.....((((((((((((((((((...)))))))))))))))))).......)))))).....)).)))..............)))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.599.0	is_MIRNA
	VAL:	1.61	MeanVal:	15.6390045	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-gcuuuaaccggaaaacuu--ugcccccccuuuuucccc
            +++|++-----++++++-----||++++++++++++++++++
            +++-++-----++++++-------++++++++++++++++++
    REV:    gggauguccccggccuuccuuuucgcgggggggggagagggg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1495.miRNA:8094	cc-gcuuuaaccggaaaacuu
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1495.miRNA:8095	c-gcuuuaaccggaaaacuu-
                  *********************	7:::27	6--24	>>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1495.miRNA:8096	uuuaaccggaaaacuu--ugc
                 *********************	6:::26	5--23	>>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1495.miRNA:8097	cuuuaaccggaaaacuu--ug
                     *********************	10:::30	9--27	>>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1495.miRNA:8098	aaccggaaaacuu--ugcccc
                    *********************	9:::29	8--26	>>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1495.miRNA:8099	uaaccggaaaacuu--ugccc
>>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1495
	accgggguucccccccggagaaccccccccgggggccccucccuuguccaacccccgcccgcuuuaaccggaaaacuuugcccccccuuuuuccccuuuggggagagggggggggcgcuuuuccuuccggccccuguaggguuuuucuuauuuuuggggg
	.((((((.....))))))....(((((..((((((................))))))(((((.....((((((.....((((((((((((((((((...)))))))))))))))))).......)))))).....)).)))..............)))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.654.0	is_MIRNA
	VAL:	1.59	MeanVal:	15.8131133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccc-gcuuuaaccggaaaacuu--ugcccccccuuuuucccc
            ++++|++-----++++++-----||++++++++++++++++++
            ++++-++-----++++++-------++++++++++++++++++
    REV:    ugggauguccccggccuuccuuuucgcgggggggggagagggg
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1496.miRNA:8100	cc-gcuuuaaccggaaaacuu
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1496.miRNA:8101	c-gcuuuaaccggaaaacuu-
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1496.miRNA:8102	ccc-gcuuuaaccggaaaacu
                   *********************	8:::28	7--25	>>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1496.miRNA:8103	uuuaaccggaaaacuu--ugc
                  *********************	7:::27	6--24	>>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1496.miRNA:8104	cuuuaaccggaaaacuu--ug
                      *********************	11:::31	10--28	>>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1496.miRNA:8105	aaccggaaaacuu--ugcccc
>>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1496
	cgcccgcuuuaaccggaaaacuuugcccccccuuuuuccccuuuggggagagggggggggcgcuuuuccuuccggccccuguaggguu
	.((((((.....((((((.....((((((((((((((((((...)))))))))))))))))).......)))))).....)).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.118.0	is_MIRNA
	VAL:	0.90	MeanVal:	5.94267666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccu----uugaaagaaaaaaaaaa------cccc-ggggggggaaagggggggaaaagggggga
            ++++||||+++++++++++------||||||++++|+++++++++++++--++++++++++++++
            ++++----+++++++++++------------++++-+++++++++++++--++++++++++++++
    REV:    gggaaaacaacuuucuuuugggcacagggggggggcccccccccuuuccuuuuuuuuuuuucccu
                                                 *********************	38:::58	27--47	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8106	gggggggaaagggggggaaaa
                    *********************	9:::29	5--21	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8107	uugaaagaaaaaaaaaa----
                                                  *********************	39:::59	28--48	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8108	ggggggaaagggggggaaaag
                                                *********************	37:::57	26--46	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8109	ggggggggaaagggggggaaa
                *********************	5:::25	5--21	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8110	----uugaaagaaaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	5--21	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8111	---uugaaagaaaaaaaaaa-
>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497
	ccccccuuuuuggggggggggguggggggaaaaggggaacccccccccgggggggccaauuuuucccccaaaaagggaaccccccccaggggaaaaggggcccccgggccccgggguuuugguuuuuuuccccccgggggccccgaauuuaaggggaaaaaauuuucccccccccccuuugaaagaaaaaaaaaaccccggggggggaaagggggggaaaaggggggaaaaaccucccuuuuuuuuuuuuccuuucccccccccgggggggggacacggguuuucuuucaacaaaagggcgcaaaagggaaaaaggggguuuuuaagagacccaaaaagggccccccccccacaguuuuuucccccggggggugagagggggc
	.((((((((((((((((((((.(((((((((((..((..((((((....))))))))..)))))))))))....(((((((((((((.((((....((((((((((((....((((............))))))))))))))))........(((((((....)))))))))))(((((((((((((((......(((((((((((((((((..((((((((((((((......))))))))))))))..))))))))))))).))))............)))))))))))....)))).......))).....))))))))))......(((.....))))))))))))))........((((....)))).))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.118.1	is_MIRNA
	VAL:	0.94	MeanVal:	6.277843	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccu----uugaaagaaaaaaaaaa------cccc-ggggggggaaagggggggaaaagggggga
            ++++||||+++++++++++------||||||++++|+++++++++++++--+++++++--+++++
            ++++----+++++++++++------------++++-+++++++++++++--+++++++--+++++
    REV:    gggaaaacaacuuucuuuugggcacagggggggggcccccccccuuuccuuuuuuuuuuuucccu
                                                 *********************	38:::58	27--47	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1498.miRNA:8112	gggggggaaagggggggaaaa
                                                  *********************	39:::59	28--48	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1498.miRNA:8113	ggggggaaagggggggaaaag
                    *********************	9:::29	5--21	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1498.miRNA:8114	uugaaagaaaaaaaaaa----
                                                *********************	37:::57	26--46	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1498.miRNA:8115	ggggggggaaagggggggaaa
                                                        *********************	45:::65	34--54	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1498.miRNA:8116	aaagggggggaaaagggggga
                *********************	5:::25	5--21	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1498.miRNA:8117	----uugaaagaaaaaaaaaa
>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1498
	ccccccuuuuuggggggggggguggggggaaaaggggaacccccccccgggggggccaauuuuucccccaaaaagggaaccccccccaggggaaaaggggcccccgggccccgggguuuugguuuuuuuccccccgggggccccgaauuuaaggggaaaaaauuuucccccccccccuuugaaagaaaaaaaaaaccccggggggggaaagggggggaaaaggggggaaaaaccucccuuuuuuuuuuuuccuuucccccccccgggggggggacacggguuuucuuucaacaaaagggcgcaaaagggaaaaaggggguuuuuaagagacccaaaaagggccccccccccacaguuuuuucccccggggggugagagggggc
	.((((((((((((((((((((.(((((((((((..((..((((((....))))))))..)))))))))))....(((((((((((((.((((....((((((((((((....((((............))))))))))))))))........(((((((....)))))))))))(((((((((((((((......(((((((((((((((((..(((((((..(((((......)))))..)))))))..))))))))))))).))))............)))))))))))....)))).......))).....))))))))))......(((.....))))))))))))))........((((....)))).))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.127.0	is_MIRNA
	VAL:	0.90	MeanVal:	5.94267666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccu----uugaaagaaaaaaaaaa------cccc-ggggggggaaagggggggaaaagggggga
            ++++||||+++++++++++------||||||++++|+++++++++++++--++++++++++++++
            ++++----+++++++++++------------++++-+++++++++++++--++++++++++++++
    REV:    gggaaaacaacuuucuuuugggcacagggggggggcccccccccuuuccuuuuuuuuuuuucccu
                                                 *********************	38:::58	27--47	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1499.miRNA:8118	gggggggaaagggggggaaaa
                    *********************	9:::29	5--21	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1499.miRNA:8119	uugaaagaaaaaaaaaa----
                                                  *********************	39:::59	28--48	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1499.miRNA:8120	ggggggaaagggggggaaaag
                                                *********************	37:::57	26--46	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1499.miRNA:8121	ggggggggaaagggggggaaa
                *********************	5:::25	5--21	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1499.miRNA:8122	----uugaaagaaaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	5--21	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1499.miRNA:8123	---uugaaagaaaaaaaaaa-
>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1499
	uuggggggggggguggggggaaaaggggaacccccccccgggggggccaauuuuucccccaaaaagggaaccccccccaggggaaaaggggcccccgggccccgggguuuugguuuuuuuccccccgggggccccgaauuuaaggggaaaaaauuuucccccccccccuuugaaagaaaaaaaaaaccccggggggggaaagggggggaaaaggggggaaaaaccucccuuuuuuuuuuuuccuuucccccccccgggggggggacacggguuuucuuucaacaaaagggcgcaaaagggaaaaaggggguuuuuaagagacccaaaaagggccccccccccacaguuuuuucccccggggggugagagggg
	.(((((((((((.(((((((((((..((..((((((....))))))))..)))))))))))....(((((((((((((.((((....((((((((((((....((((............))))))))))))))))........(((((((....)))))))))))(((((((((((((((......(((((((((((((((((..((((((((((((((......))))))))))))))..))))))))))))).))))............)))))))))))....)))).......))).....))))))))))......(((.....))))))))))))))...((((((((((....))).))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.127.1	is_MIRNA
	VAL:	0.94	MeanVal:	6.277843	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccu----uugaaagaaaaaaaaaa------cccc-ggggggggaaagggggggaaaagggggga
            ++++||||+++++++++++------||||||++++|+++++++++++++--+++++++--+++++
            ++++----+++++++++++------------++++-+++++++++++++--+++++++--+++++
    REV:    gggaaaacaacuuucuuuugggcacagggggggggcccccccccuuuccuuuuuuuuuuuucccu
                                                 *********************	38:::58	27--47	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1500.miRNA:8124	gggggggaaagggggggaaaa
                                                  *********************	39:::59	28--48	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1500.miRNA:8125	ggggggaaagggggggaaaag
                    *********************	9:::29	5--21	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1500.miRNA:8126	uugaaagaaaaaaaaaa----
                                                *********************	37:::57	26--46	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1500.miRNA:8127	ggggggggaaagggggggaaa
                                                        *********************	45:::65	34--54	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1500.miRNA:8128	aaagggggggaaaagggggga
                *********************	5:::25	5--21	>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1500.miRNA:8129	----uugaaagaaaaaaaaaa
>>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1500
	uuggggggggggguggggggaaaaggggaacccccccccgggggggccaauuuuucccccaaaaagggaaccccccccaggggaaaaggggcccccgggccccgggguuuugguuuuuuuccccccgggggccccgaauuuaaggggaaaaaauuuucccccccccccuuugaaagaaaaaaaaaaccccggggggggaaagggggggaaaaggggggaaaaaccucccuuuuuuuuuuuuccuuucccccccccgggggggggacacggguuuucuuucaacaaaagggcgcaaaagggaaaaaggggguuuuuaagagacccaaaaagggccccccccccacaguuuuuucccccggggggugagagggg
	.(((((((((((.(((((((((((..((..((((((....))))))))..)))))))))))....(((((((((((((.((((....((((((((((((....((((............))))))))))))))))........(((((((....)))))))))))(((((((((((((((......(((((((((((((((((..(((((((..(((((......)))))..)))))))..))))))))))))).))))............)))))))))))....)))).......))).....))))))))))......(((.....))))))))))))))...((((((((((....))).))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.898.0	is_MIRNA
	VAL:	29.30	MeanVal:	316.925238666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccccauugggaaaauuuuuuuuuccucucccccccccuuucuaaaagaaaaaa
            ++++++++-------+++++++++++--+++++++++--------++++++--+++
            ++++++++-------+++++++++++-|+++++++++-------|++++++--+++
    REV:    ggggggguuuuugaauuaaaaaaagaa-agaggggggccccccu-uuuucucguuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1501.miRNA:8130	cauugggaaaauuuuuuuuuc
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1501.miRNA:8131	aauuuuuuuuuccucuccccc
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1501.miRNA:8132	aaauuuuuuuuuccucucccc
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1501.miRNA:8133	aaaauuuuuuuuuccucuccc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1501.miRNA:8134	ccauugggaaaauuuuuuuuu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1501.miRNA:8135	ccccauugggaaaauuuuuuu
>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1501
	guccguuccccccgaucccaucuuggaccgaauggaaagggguccccucucuccacgacaacucccccccccauugggaaaauuuuuuuuuccucucccccccccuuucuaaaagaaaaaaaaaauuugcucuuuuuccccccggggggagaaagaaaaaaauuaaguuuuuggggggguuugcaaaaggcaaaaccuggacccca
	.(((((((...((((.......))))...)))))))..(((((((....................((((((((.......(((((((((((..(((((((((........((((((..(((....)))..)))))).......))))))))).))))))))))).......))))))))(((((.....)))))....))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.924.0	is_MIRNA
	VAL:	29.30	MeanVal:	316.925238666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccccauugggaaaauuuuuuuuuccucucccccccccuuucuaaaagaaaaaa
            ++++++++-------+++++++++++--+++++++++--------++++++--+++
            ++++++++-------+++++++++++-|+++++++++-------|++++++--+++
    REV:    ggggggguuuuugaauuaaaaaaagaa-agaggggggccccccu-uuuucucguuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1502.miRNA:8136	cauugggaaaauuuuuuuuuc
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1502.miRNA:8137	aauuuuuuuuuccucuccccc
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1502.miRNA:8138	aaauuuuuuuuuccucucccc
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1502.miRNA:8139	aaaauuuuuuuuuccucuccc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1502.miRNA:8140	ccauugggaaaauuuuuuuuu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1502.miRNA:8141	ccccauugggaaaauuuuuuu
>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1502
	accgaauggaaagggguccccucucuccacgacaacucccccccccauugggaaaauuuuuuuuuccucucccccccccuuucuaaaagaaaaaaaaaauuugcucuuuuuccccccggggggagaaagaaaaaaauuaaguuuuuggggggguuugcaaaaggcaaaaccuggacccca
	.((....))...(((((((....................((((((((.......(((((((((((..(((((((((........((((((..(((....)))..)))))).......))))))))).))))))))))).......))))))))(((((.....)))))....))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.935.0	is_MIRNA
	VAL:	29.30	MeanVal:	316.925238666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccccauugggaaaauuuuuuuuuccucucccccccccuuucuaaaagaaaaaa
            ++++++++-------+++++++++++--+++++++++--------++++++--+++
            ++++++++-------+++++++++++-|+++++++++-------|++++++--+++
    REV:    ggggggguuuuugaauuaaaaaaagaa-agaggggggccccccu-uuuucucguuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1503.miRNA:8142	cauugggaaaauuuuuuuuuc
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1503.miRNA:8143	aauuuuuuuuuccucuccccc
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1503.miRNA:8144	aaauuuuuuuuuccucucccc
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1503.miRNA:8145	aaaauuuuuuuuuccucuccc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1503.miRNA:8146	ccauugggaaaauuuuuuuuu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1503.miRNA:8147	ccccauugggaaaauuuuuuu
>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1503
	agggguccccucucuccacgacaacucccccccccauugggaaaauuuuuuuuuccucucccccccccuuucuaaaagaaaaaaaaaauuugcucuuuuuccccccggggggagaaagaaaaaaauuaaguuuuuggggggguuugcaaaaggcaaaaccuggacccca
	.(((((((....................((((((((.......(((((((((((..(((((((((........((((((..(((....)))..)))))).......))))))))).))))))))))).......))))))))(((((.....)))))....))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.948.0	is_MIRNA
	VAL:	29.30	MeanVal:	316.925238666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccccauugggaaaauuuuuuuuuccucucccccccccuuucuaaaagaaaaaa
            ++++++++-------+++++++++++--+++++++++--------++++++--+++
            ++++++++-------+++++++++++-|+++++++++-------|++++++--+++
    REV:    ggggggguuuuugaauuaaaaaaagaa-agaggggggccccccu-uuuucucguuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1504.miRNA:8148	cauugggaaaauuuuuuuuuc
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1504.miRNA:8149	aauuuuuuuuuccucuccccc
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1504.miRNA:8150	aaauuuuuuuuuccucucccc
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1504.miRNA:8151	aaaauuuuuuuuuccucuccc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1504.miRNA:8152	ccauugggaaaauuuuuuuuu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1504.miRNA:8153	ccccauugggaaaauuuuuuu
>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1504
	cuccacgacaacucccccccccauugggaaaauuuuuuuuuccucucccccccccuuucuaaaagaaaaaaaaaauuugcucuuuuuccccccggggggagaaagaaaaaaauuaaguuuuuggggggguuugcaaaaggcaaaaccuggac
	.((((..........((((((((.......(((((((((((..(((((((((........((((((..(((....)))..)))))).......))))))))).))))))))))).......))))))))(((((.....)))))...)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.959.0	is_MIRNA
	VAL:	29.30	MeanVal:	316.925238666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccccauugggaaaauuuuuuuuuccucucccccccccuuucuaaaagaaaaaa
            ++++++++-------+++++++++++--+++++++++--------++++++--+++
            ++++++++-------+++++++++++-|+++++++++-------|++++++--+++
    REV:    ggggggguuuuugaauuaaaaaaagaa-agaggggggccccccu-uuuucucguuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1505.miRNA:8154	cauugggaaaauuuuuuuuuc
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1505.miRNA:8155	aauuuuuuuuuccucuccccc
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1505.miRNA:8156	aaauuuuuuuuuccucucccc
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1505.miRNA:8157	aaaauuuuuuuuuccucuccc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1505.miRNA:8158	ccauugggaaaauuuuuuuuu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1505.miRNA:8159	ccccauugggaaaauuuuuuu
>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1505
	cucccccccccauugggaaaauuuuuuuuuccucucccccccccuuucuaaaagaaaaaaaaaauuugcucuuuuuccccccggggggagaaagaaaaaaauuaaguuuuuggggggguuugcaaaaggcaaaaccuggac
	.(((((((((((.......(((((((((((..(((((((((........((((((..(((....)))..)))))).......))))))))).))))))))))).......))))))))(((((.....)))))....))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.962.0	is_MIRNA
	VAL:	29.30	MeanVal:	316.925238666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccccauugggaaaauuuuuuuuuccucucccccccccuuucuaaaagaaaaaa
            ++++++++-------+++++++++++--+++++++++--------++++++--+++
            ++++++++-------+++++++++++-|+++++++++-------|++++++--+++
    REV:    ggggggguuuuugaauuaaaaaaagaa-agaggggggccccccu-uuuucucguuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1506.miRNA:8160	cauugggaaaauuuuuuuuuc
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1506.miRNA:8161	aauuuuuuuuuccucuccccc
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1506.miRNA:8162	aaauuuuuuuuuccucucccc
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1506.miRNA:8163	aaaauuuuuuuuuccucuccc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1506.miRNA:8164	ccauugggaaaauuuuuuuuu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1506.miRNA:8165	ccccauugggaaaauuuuuuu
>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1506
	ccccccccauugggaaaauuuuuuuuuccucucccccccccuuucuaaaagaaaaaaaaaauuugcucuuuuuccccccggggggagaaagaaaaaaauuaaguuuuuggggggguuugcaaaaggcaaaa
	.((((((((.......(((((((((((..(((((((((........((((((..(((....)))..)))))).......))))))))).))))))))))).......))))))))(((((.....))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.977.0	is_MIRNA
	VAL:	167.87	MeanVal:	1143.204915	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuuuuuuuuccucucccccccccuuucuaaaagaaaaaa
            +++++++++++--+++++++++--------++++++--+++
            +++++++++++-|+++++++++-------|++++++--+++
    REV:    uuaaaaaaagaa-agaggggggccccccu-uuuucucguuu
                                *********************	21:::41	21--41	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:8166	cccccuuucuaaaagaaaaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:8167	auuuuuuuuuccucucccccc
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:8168	ccccccuuucuaaaagaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:8169	uuuuuuuuuccucuccccccc
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:8170	cccccccuuucuaaaagaaaa
>>LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1507
	aaauuuuuuuuuccucucccccccccuuucuaaaagaaaaaaaaaauuugcucuuuuuccccccggggggagaaagaaaaaaauuaaguuuuuggggggguuugcaaaaggcaaaaccuggaccccau
	.(((((((((((..(((((((((........((((((..(((....)))..)))))).......))))))))).))))))))))).......(((((((((((((.....))))).)))...))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.811.0	is_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	7.089053	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccucuuuauccaggaaaaaauaccguuguuuccc-cccuuuuuuuc
            ++-++-+++++--+++++++++++--+++++--+++|+++++++++++
            ++-++|+++++--+++++++++++||+++++--+++-+++++++++++
    REV:    ccaga-aaauauuuuuuuuuuugu--cggcggggggcgggaaaggagg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1508.miRNA:8171	gccucuuuauccaggaaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1508.miRNA:8172	ccucuuuauccaggaaaaaau
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1508.miRNA:8173	cucuuuauccaggaaaaaaua
>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1508
	aaggggggggggaaaccccccaaaggaaaaaauaaaaaaaaaucacaggggggguuuuuuccccuugugaaaaacccucucucucgcgggguccccuccucuguguuucuccccacccccuccgcccggccucuuuauccaggaaaaaauaccguuguuuccccccuuuuuuucucuccccuuuuuggaggaaagggcggggggcggcuguuuuuuuuuuuauaaaagacca
	.(((((((((((((((....((.((((...............((((((((((((....))))))))))))...(((((.........)))))....)))).)).))))).)))).))))))......((.((.(((((..(((((((((((..(((((..((((((((((((((............))))))))))).)))..))))))))))))))))..))))))).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.811.1	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	5.811975	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccucuuuauccaggaaaaaauaccguuguuuccc-cccuuuuuuuc
            ++-++-+++++--+++++++++-++-+++++--+++|+++++++++++
            ++-++|+++++||+++++++++-++-+++++--+++-+++++++++++
    REV:    ccaga-aaaua--uuuuuuuuuuugucggcggggggcgggaaaggagg
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1509.miRNA:8174	uuuauccaggaaaaaauaccg
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1509.miRNA:8175	uuauccaggaaaaaauaccgu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1509.miRNA:8176	aggaaaaaauaccguuguuuc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1509.miRNA:8177	ccucuuuauccaggaaaaaau
>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1509
	aaggggggggggaaaccccccaaaggaaaaaauaaaaaaaaaucacaggggggguuuuuuccccuugugaaaaacccucucucucgcgggguccccuccucuguguuucuccccacccccuccgcccggccucuuuauccaggaaaaaauaccguuguuuccccccuuuuuuucucuccccuuuuuggaggaaagggcggggggcggcuguuuuuuuuuuuauaaaagacca
	.(((((((((((((((....((.((((...............((((((((((((....))))))))))))...(((((.........)))))....)))).)).))))).)))).))))))......((.((.(((((..(((((((((.((.(((((..((((((((((((((............))))))))))).)))..))))).)).)))))))))))))))).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.937.0	is_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	7.089053	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccucuuuauccaggaaaaaauaccguuguuuccc-cccuuuuuuuc
            ++-++-+++++--+++++++++++--+++++--+++|+++++++++++
            ++-++|+++++--+++++++++++||+++++--+++-+++++++++++
    REV:    ccaga-aaauauuuuuuuuuuugu--cggcggggggcgggaaaggagg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1510.miRNA:8178	gccucuuuauccaggaaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1510.miRNA:8179	ccucuuuauccaggaaaaaau
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1510.miRNA:8180	cucuuuauccaggaaaaaaua
>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1510
	cggccucuuuauccaggaaaaaauaccguuguuuccccccuuuuuuucucuccccuuuuuggaggaaagggcggggggcggcuguuuuuuuuuuuauaaaagacca
	.((.((.(((((..(((((((((((..(((((..((((((((((((((............))))))))))).)))..))))))))))))))))..))))))).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.937.1	is_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	5.811975	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccucuuuauccaggaaaaaauaccguuguuuccc-cccuuuuuuuc
            ++-++-+++++--+++++++++-++-+++++--+++|+++++++++++
            ++-++|+++++||+++++++++-++-+++++--+++-+++++++++++
    REV:    ccaga-aaaua--uuuuuuuuuuugucggcggggggcgggaaaggagg
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1511.miRNA:8181	uuuauccaggaaaaaauaccg
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1511.miRNA:8182	uuauccaggaaaaaauaccgu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1511.miRNA:8183	aggaaaaaauaccguuguuuc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1511.miRNA:8184	ccucuuuauccaggaaaaaau
>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1511
	cggccucuuuauccaggaaaaaauaccguuguuuccccccuuuuuuucucuccccuuuuuggaggaaagggcggggggcggcuguuuuuuuuuuuauaaaagacca
	.((.((.(((((..(((((((((.((.(((((..((((((((((((((............))))))))))).)))..))))).)).)))))))))))))))).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.941.0	is_MIRNA
	VAL:	4.03	MeanVal:	35.1692486666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuuauccaggaaaaaauaccguuguuuccc-cccuuuuuuuc
            +++++----+++++++++-++-+++++--+++|+++++++++++
            +++++---|+++++++++-++-+++++--+++-+++++++++++
    REV:    agaaaaua-uuuuuuuuuuugucggcggggggcgggaaaggagg
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1512.miRNA:8185	uuuauccaggaaaaaauaccg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1512.miRNA:8186	cuuuauccaggaaaaaauacc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1512.miRNA:8187	uuauccaggaaaaaauaccgu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1512.miRNA:8188	uauccaggaaaaaauaccguu
>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1512
	cucuuuauccaggaaaaaauaccguuguuuccccccuuuuuuucucuccccuuuuuggaggaaagggcggggggcggcuguuuuuuuuuuuauaaaagac
	.(((((....(((((((((.((.(((((..((((((((((((((............))))))))))).)))..))))).)).)))))))))...))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.950.0	is_MIRNA
	VAL:	2.26	MeanVal:	5.64191466666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaaaaaauaccguuguuuccc-cccuuuuuuuc
            +++++++++-++-+++++--+++|+++++++++++
            +++++++++-++-+++++--+++-+++++++++++
    REV:    uuuuuuuuuuugucggcggggggcgggaaaggagg
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1513.miRNA:8189	gaaaaaauaccguuguuuccc
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1513.miRNA:8190	ggaaaaaauaccguuguuucc
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1513.miRNA:8191	aaaaaauaccguuguuuccc-
>>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1513
	caggaaaaaauaccguuguuuccccccuuuuuuucucuccccuuuuuggaggaaagggcggggggcggcuguuuuuuuuuuua
	.(((((((((.((.(((((..((((((((((((((............))))))))))).)))..))))).)).))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.725.0	is_MIRNA
	VAL:	2.25	MeanVal:	25.4577223333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggc-gccggggaaaaaaaaaaaaagggggguucccccgggg
            ++++|+++++++--------+++--++++++--+++++++++
            ++++-+++++++-----|||+++--++++++--+++++++++
    REV:    uucgccggccccccccc---uuugcccucccccgggggcccc
                  *********************	7:::27	6--26	>>LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8192	ccggggaaaaaaaaaaaaagg
                 *********************	6:::26	5--25	>>LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8193	gccggggaaaaaaaaaaaaag
                    *********************	9:::29	8--28	>>LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8194	ggggaaaaaaaaaaaaagggg
                     *********************	10:::30	9--29	>>LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8195	gggaaaaaaaaaaaaaggggg
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8196	ggaaaaaaaaaaaaagggggg
                   *********************	8:::28	7--27	>>LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8197	cggggaaaaaaaaaaaaaggg
>>LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514
	cgggcgccggggaaaaaaaaaaaaagggggguucccccggggaagccccccccgggggcccccucccguuucccccccccggccgcuucaccgggaaaaaccgggcccccccuuuuuucccc
	.(((((((((((........(((..((((((..(((((((((.......)))))))))..))))))..))).....))))))).))))....((((((((..(((...)))..)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-260-F03-16NOV2007-021--.397.0	is_MIRNA
	VAL:	1.08	MeanVal:	5.431275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaa-accuguguuaucaugccaag---uuguucuuca
            ++++|++++++++--++--+++++-|||++++---+++
            ++++-++++++++--++||+++++----++++-||+++
    REV:    cuuucuggacacaucag--ugguuugaaaacgu--agu
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-260-F03-16NOV2007-021--.Lu0910.pre-miRNA:1515.miRNA:8198	aa-accuguguuaucaugcca
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSHE1NG-RP-260-F03-16NOV2007-021--.Lu0910.pre-miRNA:1515.miRNA:8199	a-accuguguuaucaugccaa
                 *********************	6:::26	5--24	>>LUSHE1NG-RP-260-F03-16NOV2007-021--.Lu0910.pre-miRNA:1515.miRNA:8200	accuguguuaucaugccaag-
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-RP-260-F03-16NOV2007-021--.Lu0910.pre-miRNA:1515.miRNA:8201	-accuguguuaucaugccaag
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-260-F03-16NOV2007-021--.Lu0910.pre-miRNA:1515.miRNA:8202	gaa-accuguguuaucaugcc
>>LUSHE1NG-RP-260-F03-16NOV2007-021--.Lu0910.pre-miRNA:1515
	ggaaaccuguguuaucaugccaaguuguucuucaucuuuugaugcaaaaguuuggugacuacacaggucuuucu
	((((((((((((..((..(((((.((((...(((.....))).))))....)))))))..)))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-262-D08-19NOV2007-058--.867.0	is_MIRNA
	VAL:	16.01	MeanVal:	34.7688176666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaacacccuguuucccccccuuuuuuuucc
            ++++++------++--+++++++++++++++++
            ++++++------++--+++++++++++++++++
    REV:    ucuuuuuuuuuucggggggggggggaagaaggg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-262-D08-19NOV2007-058--.Lu0910.pre-miRNA:1516.miRNA:8203	gagaacacccuguuucccccc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-262-D08-19NOV2007-058--.Lu0910.pre-miRNA:1516.miRNA:8204	agaacacccuguuuccccccc
>>LUSHE1NG-RP-262-D08-19NOV2007-058--.Lu0910.pre-miRNA:1516
	cggagaacacccuguuucccccccuuuuuuuucccccuucuugggaagaaggggggggggggcuuuuuuuuuucua
	.((((((......((..(((((((((((((((((........)))))))))))))))))..))......)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-262-F03-19NOV2007-021--.663.0	is_MIRNA
	VAL:	1.20	MeanVal:	12.743671	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaac-aaaaaggcccc--cacaaaaaggcgcccgagaaaccccu
            +++++-|++++++++---||+++++-++++-++--------+++++
            +++++--++++++++-----+++++-++++|++---|||||+++++
    REV:    cucuucuuuuuuuuguguguguguuguucc-cgccc-----gggga
                   *********************	8:::28	7--25	>>LUSHE1NG-RP-262-F03-19NOV2007-021--.Lu0910.pre-miRNA:1517.miRNA:8205	aaaaaggcccc--cacaaaaa
                    *********************	9:::29	8--26	>>LUSHE1NG-RP-262-F03-19NOV2007-021--.Lu0910.pre-miRNA:1517.miRNA:8206	aaaaggcccc--cacaaaaag
                  *********************	7:::27	7--24	>>LUSHE1NG-RP-262-F03-19NOV2007-021--.Lu0910.pre-miRNA:1517.miRNA:8207	-aaaaaggcccc--cacaaaa
                     *********************	10:::30	9--27	>>LUSHE1NG-RP-262-F03-19NOV2007-021--.Lu0910.pre-miRNA:1517.miRNA:8208	aaaggcccc--cacaaaaagg
             *********************	2:::22	2--19	>>LUSHE1NG-RP-262-F03-19NOV2007-021--.Lu0910.pre-miRNA:1517.miRNA:8209	agaac-aaaaaggcccc--ca
               *********************	4:::24	4--21	>>LUSHE1NG-RP-262-F03-19NOV2007-021--.Lu0910.pre-miRNA:1517.miRNA:8210	aac-aaaaaggcccc--caca
>>LUSHE1NG-RP-262-F03-19NOV2007-021--.Lu0910.pre-miRNA:1517
	aggggaggccgauuuucagaauuuccugggccccccguuuuuuccccccgguaaggggggguaaacaggguuuuuccccaaaaaucucgggggauaaacccccggagaaaaaaaauuuuugagaacaaaaaggcccccacaaaaaggcgcccgagaaaccccuaaaaaaaaggggcccgcccuuguuguguguguguuuuuuuucuucucuuaaggcguccccc
	.(((((.(((.......(((((((..((((..(((.((((..(((((((.....))))))).)))).)))......))))....((((.((((......)))).))))....))))))).(((((.((((((((...(((((.((((.((........(((((.......)))))...)))))).))))).....))))))))..)))))....))).))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-262-F03-19NOV2007-021--.663.1	is_MIRNA
	VAL:	1.20	MeanVal:	12.743671	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaac-aaaaaggcccc--cacaaaaaggcgcccgagaaaccccu
            +++++-|++++++++---||+++++-++++-++--------+++++
            +++++--++++++++-----+++++-++++|++---|||||+++++
    REV:    cucuucuuuuuuuuguguguguguuguucc-cgccc-----gggga
                   *********************	8:::28	7--25	>>LUSHE1NG-RP-262-F03-19NOV2007-021--.Lu0910.pre-miRNA:1518.miRNA:8211	aaaaaggcccc--cacaaaaa
                    *********************	9:::29	8--26	>>LUSHE1NG-RP-262-F03-19NOV2007-021--.Lu0910.pre-miRNA:1518.miRNA:8212	aaaaggcccc--cacaaaaag
                  *********************	7:::27	7--24	>>LUSHE1NG-RP-262-F03-19NOV2007-021--.Lu0910.pre-miRNA:1518.miRNA:8213	-aaaaaggcccc--cacaaaa
                     *********************	10:::30	9--27	>>LUSHE1NG-RP-262-F03-19NOV2007-021--.Lu0910.pre-miRNA:1518.miRNA:8214	aaaggcccc--cacaaaaagg
             *********************	2:::22	2--19	>>LUSHE1NG-RP-262-F03-19NOV2007-021--.Lu0910.pre-miRNA:1518.miRNA:8215	agaac-aaaaaggcccc--ca
               *********************	4:::24	4--21	>>LUSHE1NG-RP-262-F03-19NOV2007-021--.Lu0910.pre-miRNA:1518.miRNA:8216	aac-aaaaaggcccc--caca
>>LUSHE1NG-RP-262-F03-19NOV2007-021--.Lu0910.pre-miRNA:1518
	aggggaggccgauuuucagaauuuccugggccccccguuuuuuccccccgguaaggggggguaaacaggguuuuuccccaaaaaucucgggggauaaacccccggagaaaaaaaauuuuugagaacaaaaaggcccccacaaaaaggcgcccgagaaaccccuaaaaaaaaggggcccgcccuuguuguguguguguuuuuuuucuucucuuaaggcguccccc
	.(((((.(((..(((((.........((((..(((.((((..(((((((.....))))))).)))).)))......))))......(((((((.....))))))).))))).........(((((.((((((((...(((((.((((.((........(((((.......)))))...)))))).))))).....))))))))..)))))....))).))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.721.0	is_MIRNA
	VAL:	2.03	MeanVal:	29.1636473333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugu-cccacccccccccuu-auacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccc
            ++++|++++++++-------|+++--++-++++---++++++++--+++++++
            ++++-++++++++--------+++--++-++++-||++++++++--+++++++
    REV:    uauagggguggggcacccccuuauauuucuuuuu--ggggggggggggagggg
                          *********************	15:::35	14--33	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1519.miRNA:8217	ccccuu-auacgaaaaaaauu
                         *********************	14:::34	13--32	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1519.miRNA:8218	cccccuu-auacgaaaaaaau
                        *********************	13:::33	12--31	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1519.miRNA:8219	ccccccuu-auacgaaaaaaa
                                 *********************	22:::42	20--40	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1519.miRNA:8220	auacgaaaaaaauuguccccc
                       *********************	12:::32	11--30	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1519.miRNA:8221	cccccccuu-auacgaaaaaa
                                *********************	21:::41	20--39	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1519.miRNA:8222	-auacgaaaaaaauugucccc
>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1519
	agggcccguuugugggguuuuuccuaaggcucccccccccggaaggaaucccaaaaaaccaccgcucaaguaaaagggggcgaaacccccaagggaauaaaaaaaacccggggugugccccgggaacccccccggcgggcccccugugucccacccccccccuuauacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccccuugggggagggggggggggguuuuucuuuauauucccccacgggguggggauauu
	.(((((((.(((.((((..(((((...(((.((((...((....))..((((...........((....))....(((((.....)))))..)))).............))))...)))..)))))..))))))))))))))...((((((((((((.......(((..((.((((...((((((((..(((((((....)))))))..)))))))).)))).))..)))........)))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.721.1	is_MIRNA
	VAL:	1.98	MeanVal:	28.3851663333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugu-cccacccccccccuu-auacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccc
            ++++|++++++++-------|+++--++-++++---+++++++++++++++++
            ++++-++++++++--------+++--++-++++-||+++++++++++++++++
    REV:    uauagggguggggcacccccuuauauuucuuuuu--ggggggggggggagggg
                          *********************	15:::35	14--33	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1520.miRNA:8223	ccccuu-auacgaaaaaaauu
                         *********************	14:::34	13--32	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1520.miRNA:8224	cccccuu-auacgaaaaaaau
                        *********************	13:::33	12--31	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1520.miRNA:8225	ccccccuu-auacgaaaaaaa
                                 *********************	22:::42	20--40	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1520.miRNA:8226	auacgaaaaaaauuguccccc
                       *********************	12:::32	11--30	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1520.miRNA:8227	cccccccuu-auacgaaaaaa
                                *********************	21:::41	20--39	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1520.miRNA:8228	-auacgaaaaaaauugucccc
>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1520
	agggcccguuugugggguuuuuccuaaggcucccccccccggaaggaaucccaaaaaaccaccgcucaaguaaaagggggcgaaacccccaagggaauaaaaaaaacccggggugugccccgggaacccccccggcgggcccccugugucccacccccccccuuauacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccccuugggggagggggggggggguuuuucuuuauauucccccacgggguggggauauu
	.(((((((.(((.((((..(((((...(((.((((...((....))..((((...........((....))....(((((.....)))))..)))).............))))...)))..)))))..))))))))))))))...((((((((((((.......(((..((.((((...(((((((((((((((((....))))))))))))))))).)))).))..)))........)))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.721.2	is_MIRNA
	VAL:	2.03	MeanVal:	29.1636473333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugu-cccacccccccccuu-auacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccc
            ++++|++++++++-------|+++--++-++++---++++++++--+++++++
            ++++-++++++++--------+++--++-++++-||++++++++--+++++++
    REV:    uauagggguggggcacccccuuauauuucuuuuu--ggggggggggggagggg
                          *********************	15:::35	14--33	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1521.miRNA:8229	ccccuu-auacgaaaaaaauu
                         *********************	14:::34	13--32	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1521.miRNA:8230	cccccuu-auacgaaaaaaau
                        *********************	13:::33	12--31	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1521.miRNA:8231	ccccccuu-auacgaaaaaaa
                                 *********************	22:::42	20--40	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1521.miRNA:8232	auacgaaaaaaauuguccccc
                       *********************	12:::32	11--30	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1521.miRNA:8233	cccccccuu-auacgaaaaaa
                                *********************	21:::41	20--39	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1521.miRNA:8234	-auacgaaaaaaauugucccc
>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1521
	agggcccguuugugggguuuuuccuaaggcucccccccccggaaggaaucccaaaaaaccaccgcucaaguaaaagggggcgaaacccccaagggaauaaaaaaaacccggggugugccccgggaacccccccggcgggcccccugugucccacccccccccuuauacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccccuugggggagggggggggggguuuuucuuuauauucccccacgggguggggauauu
	.(((((((((...(((((...((((..(((.((((...((....))..((((...........((....))....(((((.....)))))..)))).............))))...)))..)))))))))...)))))))))...((((((((((((.......(((..((.((((...((((((((..(((((((....)))))))..)))))))).)))).))..)))........)))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.829.0	is_MIRNA
	VAL:	1.98	MeanVal:	28.3851663333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugu-cccacccccccccuu-auacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccc
            ++++|++++++++-------|+++--++-++++---+++++++++++++++++
            ++++-++++++++--------+++--++-++++-||+++++++++++++++++
    REV:    uauagggguggggcacccccuuauauuucuuuuu--ggggggggggggagggg
                          *********************	15:::35	14--33	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1522.miRNA:8235	ccccuu-auacgaaaaaaauu
                         *********************	14:::34	13--32	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1522.miRNA:8236	cccccuu-auacgaaaaaaau
                        *********************	13:::33	12--31	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1522.miRNA:8237	ccccccuu-auacgaaaaaaa
                                 *********************	22:::42	20--40	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1522.miRNA:8238	auacgaaaaaaauuguccccc
                       *********************	12:::32	11--30	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1522.miRNA:8239	cccccccuu-auacgaaaaaa
                                *********************	21:::41	20--39	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1522.miRNA:8240	-auacgaaaaaaauugucccc
>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1522
	cggggugugccccgggaacccccccggcgggcccccugugucccacccccccccuuauacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccccuugggggagggggggggggguuuuucuuuauauucccccacgggguggggauauu
	.(((((.((((..(((....)))..)))).)))))..((((((((((((.......(((..((.((((...(((((((((((((((((....))))))))))))))))).)))).))..)))........)))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.829.1	is_MIRNA
	VAL:	2.03	MeanVal:	29.1636473333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugu-cccacccccccccuu-auacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccc
            ++++|++++++++-------|+++--++-++++---++++++++--+++++++
            ++++-++++++++--------+++--++-++++-||++++++++--+++++++
    REV:    uauagggguggggcacccccuuauauuucuuuuu--ggggggggggggagggg
                          *********************	15:::35	14--33	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1523.miRNA:8241	ccccuu-auacgaaaaaaauu
                         *********************	14:::34	13--32	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1523.miRNA:8242	cccccuu-auacgaaaaaaau
                        *********************	13:::33	12--31	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1523.miRNA:8243	ccccccuu-auacgaaaaaaa
                                 *********************	22:::42	20--40	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1523.miRNA:8244	auacgaaaaaaauuguccccc
                       *********************	12:::32	11--30	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1523.miRNA:8245	cccccccuu-auacgaaaaaa
                                *********************	21:::41	20--39	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1523.miRNA:8246	-auacgaaaaaaauugucccc
>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1523
	cggggugugccccgggaacccccccggcgggcccccugugucccacccccccccuuauacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccccuugggggagggggggggggguuuuucuuuauauucccccacgggguggggauauu
	.(((((.((((..(((....)))..)))).)))))..((((((((((((.......(((..((.((((...((((((((..(((((((....)))))))..)))))))).)))).))..)))........)))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.837.0	is_MIRNA
	VAL:	2.03	MeanVal:	29.1636473333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugu-cccacccccccccuu-auacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccc
            ++++|++++++++-------|+++--++-++++---++++++++--+++++++
            ++++-++++++++--------+++--++-++++-||++++++++--+++++++
    REV:    uauagggguggggcacccccuuauauuucuuuuu--ggggggggggggagggg
                          *********************	15:::35	14--33	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1524.miRNA:8247	ccccuu-auacgaaaaaaauu
                         *********************	14:::34	13--32	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1524.miRNA:8248	cccccuu-auacgaaaaaaau
                        *********************	13:::33	12--31	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1524.miRNA:8249	ccccccuu-auacgaaaaaaa
                                 *********************	22:::42	20--40	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1524.miRNA:8250	auacgaaaaaaauuguccccc
                       *********************	12:::32	11--30	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1524.miRNA:8251	cccccccuu-auacgaaaaaa
                                *********************	21:::41	20--39	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1524.miRNA:8252	-auacgaaaaaaauugucccc
>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1524
	gccccgggaacccccccggcgggcccccugugucccacccccccccuuauacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccccuugggggagggggggggggguuuuucuuuauauucccccacgggguggggauauu
	((((((((......)))))..))).....((((((((((((.......(((..((.((((...((((((((..(((((((....)))))))..)))))))).)))).))..)))........)))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.837.1	is_MIRNA
	VAL:	1.98	MeanVal:	28.3851663333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugu-cccacccccccccuu-auacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccc
            ++++|++++++++-------|+++--++-++++---+++++++++++++++++
            ++++-++++++++--------+++--++-++++-||+++++++++++++++++
    REV:    uauagggguggggcacccccuuauauuucuuuuu--ggggggggggggagggg
                          *********************	15:::35	14--33	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1525.miRNA:8253	ccccuu-auacgaaaaaaauu
                         *********************	14:::34	13--32	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1525.miRNA:8254	cccccuu-auacgaaaaaaau
                        *********************	13:::33	12--31	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1525.miRNA:8255	ccccccuu-auacgaaaaaaa
                                 *********************	22:::42	20--40	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1525.miRNA:8256	auacgaaaaaaauuguccccc
                       *********************	12:::32	11--30	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1525.miRNA:8257	cccccccuu-auacgaaaaaa
                                *********************	21:::41	20--39	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1525.miRNA:8258	-auacgaaaaaaauugucccc
>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1525
	gccccgggaacccccccggcgggcccccugugucccacccccccccuuauacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccccuugggggagggggggggggguuuuucuuuauauucccccacgggguggggauauu
	((((((((......)))))..))).....((((((((((((.......(((..((.((((...(((((((((((((((((....))))))))))))))))).)))).))..)))........)))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.841.0	is_MIRNA
	VAL:	2.42	MeanVal:	34.6431213333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccacccccccccuu-auacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccc
            +++++++++-------|+++--++-++++---++++++++--+++++++
            +++++++++--------+++--++-++++-||++++++++--+++++++
    REV:    gggguggggcacccccuuauauuucuuuuu--ggggggggggggagggg
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1526.miRNA:8259	ccccuu-auacgaaaaaaauu
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1526.miRNA:8260	cccccuu-auacgaaaaaaau
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1526.miRNA:8261	ccccccuu-auacgaaaaaaa
                             *********************	18:::38	17--37	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1526.miRNA:8262	auacgaaaaaaauuguccccc
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1526.miRNA:8263	cccccccuu-auacgaaaaaa
                            *********************	17:::37	17--36	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1526.miRNA:8264	-auacgaaaaaaauugucccc
>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1526
	cgggaacccccccggcgggcccccugugucccacccccccccuuauacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccccuugggggagggggggggggguuuuucuuuauauucccccacggggugggga
	.(((..((((...)).))..))).....(((((((((.......(((..((.((((...((((((((..(((((((....)))))))..)))))))).)))).))..)))........))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.841.1	is_MIRNA
	VAL:	2.35	MeanVal:	33.7485133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccacccccccccuu-auacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccc
            +++++++++-------|+++--++-++++---+++++++++++++++++
            +++++++++--------+++--++-++++-||+++++++++++++++++
    REV:    gggguggggcacccccuuauauuucuuuuu--ggggggggggggagggg
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1527.miRNA:8265	ccccuu-auacgaaaaaaauu
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1527.miRNA:8266	cccccuu-auacgaaaaaaau
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1527.miRNA:8267	ccccccuu-auacgaaaaaaa
                             *********************	18:::38	17--37	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1527.miRNA:8268	auacgaaaaaaauuguccccc
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1527.miRNA:8269	cccccccuu-auacgaaaaaa
                            *********************	17:::37	17--36	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1527.miRNA:8270	-auacgaaaaaaauugucccc
>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1527
	cgggaacccccccggcgggcccccugugucccacccccccccuuauacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccccuugggggagggggggggggguuuuucuuuauauucccccacggggugggga
	.(((..((((...)).))..))).....(((((((((.......(((..((.((((...(((((((((((((((((....))))))))))))))))).)))).))..)))........))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.841.2	is_MIRNA
	VAL:	2.35	MeanVal:	33.7485133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccacccccccccuu-auacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccc
            +++++++++-------|+++--++-++++---+++++++++++++++++
            +++++++++--------+++--++-++++-||+++++++++++++++++
    REV:    gggguggggcacccccuuauauuucuuuuu--ggggggggggggagggg
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1528.miRNA:8271	ccccuu-auacgaaaaaaauu
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1528.miRNA:8272	cccccuu-auacgaaaaaaau
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1528.miRNA:8273	ccccccuu-auacgaaaaaaa
                             *********************	18:::38	17--37	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1528.miRNA:8274	auacgaaaaaaauuguccccc
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1528.miRNA:8275	cccccccuu-auacgaaaaaa
                            *********************	17:::37	17--36	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1528.miRNA:8276	-auacgaaaaaaauugucccc
>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1528
	cgggaacccccccggcgggcccccugugucccacccccccccuuauacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccccuugggggagggggggggggguuuuucuuuauauucccccacggggugggga
	.(((..(((.......)))..)))....(((((((((.......(((..((.((((...(((((((((((((((((....))))))))))))))))).)))).))..)))........))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.854.0	is_MIRNA
	VAL:	2.35	MeanVal:	33.7485133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccacccccccccuu-auacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccc
            +++++++++-------|+++--++-++++---+++++++++++++++++
            +++++++++--------+++--++-++++-||+++++++++++++++++
    REV:    gggguggggcacccccuuauauuucuuuuu--ggggggggggggagggg
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1529.miRNA:8277	ccccuu-auacgaaaaaaauu
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1529.miRNA:8278	cccccuu-auacgaaaaaaau
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1529.miRNA:8279	ccccccuu-auacgaaaaaaa
                             *********************	18:::38	17--37	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1529.miRNA:8280	auacgaaaaaaauuguccccc
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1529.miRNA:8281	cccccccuu-auacgaaaaaa
                            *********************	17:::37	17--36	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1529.miRNA:8282	-auacgaaaaaaauugucccc
>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1529
	ggcgggcccccugugucccacccccccccuuauacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccccuugggggagggggggggggguuuuucuuuauauucccccacggggugggga
	.(((((...))))).(((((((((.......(((..((.((((...(((((((((((((((((....))))))))))))))))).)))).))..)))........))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.854.1	is_MIRNA
	VAL:	2.42	MeanVal:	34.6431213333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccacccccccccuu-auacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccc
            +++++++++-------|+++--++-++++---++++++++--+++++++
            +++++++++--------+++--++-++++-||++++++++--+++++++
    REV:    gggguggggcacccccuuauauuucuuuuu--ggggggggggggagggg
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1530.miRNA:8283	ccccuu-auacgaaaaaaauu
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1530.miRNA:8284	cccccuu-auacgaaaaaaau
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1530.miRNA:8285	ccccccuu-auacgaaaaaaa
                             *********************	18:::38	17--37	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1530.miRNA:8286	auacgaaaaaaauuguccccc
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1530.miRNA:8287	cccccccuu-auacgaaaaaa
                            *********************	17:::37	17--36	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1530.miRNA:8288	-auacgaaaaaaauugucccc
>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1530
	ggcgggcccccugugucccacccccccccuuauacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccccuugggggagggggggggggguuuuucuuuauauucccccacggggugggga
	.(((((...))))).(((((((((.......(((..((.((((...((((((((..(((((((....)))))))..)))))))).)))).))..)))........))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.865.0	is_MIRNA
	VAL:	2.03	MeanVal:	29.1636473333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugu-cccacccccccccuu-auacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccc
            ++++|++++++++-------|+++--++-++++---++++++++--+++++++
            ++++-++++++++--------+++--++-++++-||++++++++--+++++++
    REV:    uauagggguggggcacccccuuauauuucuuuuu--ggggggggggggagggg
                          *********************	15:::35	14--33	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1531.miRNA:8289	ccccuu-auacgaaaaaaauu
                         *********************	14:::34	13--32	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1531.miRNA:8290	cccccuu-auacgaaaaaaau
                        *********************	13:::33	12--31	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1531.miRNA:8291	ccccccuu-auacgaaaaaaa
                                 *********************	22:::42	20--40	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1531.miRNA:8292	auacgaaaaaaauuguccccc
                       *********************	12:::32	11--30	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1531.miRNA:8293	cccccccuu-auacgaaaaaa
                                *********************	21:::41	20--39	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1531.miRNA:8294	-auacgaaaaaaauugucccc
>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1531
	ugugucccacccccccccuuauacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccccuugggggagggggggggggguuuuucuuuauauucccccacgggguggggauauu
	.((((((((((((.......(((..((.((((...((((((((..(((((((....)))))))..)))))))).)))).))..)))........)))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.865.1	is_MIRNA
	VAL:	1.98	MeanVal:	28.3851663333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugu-cccacccccccccuu-auacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccc
            ++++|++++++++-------|+++--++-++++---+++++++++++++++++
            ++++-++++++++--------+++--++-++++-||+++++++++++++++++
    REV:    uauagggguggggcacccccuuauauuucuuuuu--ggggggggggggagggg
                          *********************	15:::35	14--33	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1532.miRNA:8295	ccccuu-auacgaaaaaaauu
                         *********************	14:::34	13--32	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1532.miRNA:8296	cccccuu-auacgaaaaaaau
                        *********************	13:::33	12--31	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1532.miRNA:8297	ccccccuu-auacgaaaaaaa
                                 *********************	22:::42	20--40	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1532.miRNA:8298	auacgaaaaaaauuguccccc
                       *********************	12:::32	11--30	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1532.miRNA:8299	cccccccuu-auacgaaaaaa
                                *********************	21:::41	20--39	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1532.miRNA:8300	-auacgaaaaaaauugucccc
>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1532
	ugugucccacccccccccuuauacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccccuugggggagggggggggggguuuuucuuuauauucccccacgggguggggauauu
	.((((((((((((.......(((..((.((((...(((((((((((((((((....))))))))))))))))).)))).))..)))........)))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.868.0	is_MIRNA
	VAL:	2.42	MeanVal:	34.6431213333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccacccccccccuu-auacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccc
            +++++++++-------|+++--++-++++---++++++++--+++++++
            +++++++++--------+++--++-++++-||++++++++--+++++++
    REV:    gggguggggcacccccuuauauuucuuuuu--ggggggggggggagggg
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1533.miRNA:8301	ccccuu-auacgaaaaaaauu
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1533.miRNA:8302	cccccuu-auacgaaaaaaau
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1533.miRNA:8303	ccccccuu-auacgaaaaaaa
                             *********************	18:::38	17--37	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1533.miRNA:8304	auacgaaaaaaauuguccccc
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1533.miRNA:8305	cccccccuu-auacgaaaaaa
                            *********************	17:::37	17--36	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1533.miRNA:8306	-auacgaaaaaaauugucccc
>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1533
	gucccacccccccccuuauacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccccuugggggagggggggggggguuuuucuuuauauucccccacggggugggga
	.(((((((((.......(((..((.((((...((((((((..(((((((....)))))))..)))))))).)))).))..)))........))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.868.1	is_MIRNA
	VAL:	2.35	MeanVal:	33.7485133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccacccccccccuu-auacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccc
            +++++++++-------|+++--++-++++---+++++++++++++++++
            +++++++++--------+++--++-++++-||+++++++++++++++++
    REV:    gggguggggcacccccuuauauuucuuuuu--ggggggggggggagggg
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1534.miRNA:8307	ccccuu-auacgaaaaaaauu
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1534.miRNA:8308	cccccuu-auacgaaaaaaau
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1534.miRNA:8309	ccccccuu-auacgaaaaaaa
                             *********************	18:::38	17--37	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1534.miRNA:8310	auacgaaaaaaauuguccccc
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1534.miRNA:8311	cccccccuu-auacgaaaaaa
                            *********************	17:::37	17--36	>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1534.miRNA:8312	-auacgaaaaaaauugucccc
>>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:1534
	gucccacccccccccuuauacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccccuugggggagggggggggggguuuuucuuuauauucccccacggggugggga
	.(((((((((.......(((..((.((((...(((((((((((((((((....))))))))))))))))).)))).))..)))........))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.551.0	is_MIRNA
	VAL:	2.72	MeanVal:	16.809188	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaacugcgccccuuucccggaaaccgguucccccuuuuuccc
            +++-++-+++----------+++++--+++++++++++++++++
            +++-++-+++----------+++++-|+++++++++++++++++
    REV:    gggaugucgccccuccaacaccuuuu-ucgggggggagaaaggg
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1535.miRNA:8313	acugcgccccuuucccggaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1535.miRNA:8314	cugcgccccuuucccggaaac
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1535.miRNA:8315	aacugcgccccuuucccggaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1535.miRNA:8316	caacugcgccccuuucccgga
>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1535
	ccggggcccuccccguuccccaacugcgccccuuucccggaaaccgguucccccuuuuuccccuuuugggaaagagggggggcuuuuuccacaaccuccccgcuguagggaauuuucaaauuucggggggugggggguuuuuccccccccucaagggggggguggugggggguggccccacaaaccccccccgccgcucuucucccccccccccc
	.(((((....)))))...(((.((.(((..........(((((..(((((((((((((((((.....))))))))))))))))).)))))..........))).)).)))..............((((((.((((((.....((((((((....)))))))).(((((((((.((.........)))))))))))........))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.551.1	is_MIRNA
	VAL:	2.80	MeanVal:	17.3241208333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaacugcgccccuuucccggaaaccgguucccccuuuuuccc
            +++-++-+++----------+++++--++--+++++++++++++
            +++-++-+++----------+++++-|++--+++++++++++++
    REV:    gggaugucgccccuccaacaccuuuu-ucgggggggagaaaggg
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1536.miRNA:8317	acugcgccccuuucccggaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1536.miRNA:8318	cugcgccccuuucccggaaac
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1536.miRNA:8319	aacugcgccccuuucccggaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1536.miRNA:8320	caacugcgccccuuucccgga
>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1536
	ccggggcccuccccguuccccaacugcgccccuuucccggaaaccgguucccccuuuuuccccuuuugggaaagagggggggcuuuuuccacaaccuccccgcuguagggaauuuucaaauuucggggggugggggguuuuuccccccccucaagggggggguggugggggguggccccacaaaccccccccgccgcucuucucccccccccccc
	.(((((....)))))...(((.((.(((..........(((((..((..(((((((((((((.....)))))))))))))..)).)))))..........))).)).)))..............((((((.((((((.....((((((((....)))))))).(((((((((.((.........)))))))))))........))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.564.0	is_MIRNA
	VAL:	5.03	MeanVal:	45.3535635	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuccccaacugcgccccuuucccggaaaccgguucccccuuuuuccc
            ++++++--++-+++----------+++++--++--+++++++++++++
            ++++++-|++-+++----------+++++-|++--+++++++++++++
    REV:    uaaggga-ugucgccccuccaacaccuuuu-ucgggggggagaaaggg
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1537.miRNA:8321	acugcgccccuuucccggaaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1537.miRNA:8322	cugcgccccuuucccggaaac
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1537.miRNA:8323	caacugcgccccuuucccgga
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1537.miRNA:8324	ccaacugcgccccuuucccgg
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1537.miRNA:8325	aacugcgccccuuucccggaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1537.miRNA:8326	cccaacugcgccccuuucccg
>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1537
	cguuccccaacugcgccccuuucccggaaaccgguucccccuuuuuccccuuuugggaaagagggggggcuuuuuccacaaccuccccgcuguagggaauuuucaaauuucggggggugggggguuuuuccccccccucaagggggggguggugggggguggccccacaaaccccccccgccgcucuucucccccccccccc
	.((((((..((.(((..........(((((..((..(((((((((((((.....)))))))))))))..)).)))))..........))).)).))))))...........((((((.((((((.....((((((((....)))))))).(((((((((.((.........)))))))))))........))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.564.1	is_MIRNA
	VAL:	4.96	MeanVal:	44.708991	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuccccaacugcgccccuuucccggaaaccgguucccccuuuuuccc
            ++++++--++-+++----------+++++--+++++++++++++++++
            ++++++-|++-+++----------+++++-|+++++++++++++++++
    REV:    uaaggga-ugucgccccuccaacaccuuuu-ucgggggggagaaaggg
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1538.miRNA:8327	acugcgccccuuucccggaaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1538.miRNA:8328	cugcgccccuuucccggaaac
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1538.miRNA:8329	caacugcgccccuuucccgga
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1538.miRNA:8330	ccaacugcgccccuuucccgg
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1538.miRNA:8331	aacugcgccccuuucccggaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1538.miRNA:8332	cccaacugcgccccuuucccg
>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1538
	cguuccccaacugcgccccuuucccggaaaccgguucccccuuuuuccccuuuugggaaagagggggggcuuuuuccacaaccuccccgcuguagggaauuuucaaauuucggggggugggggguuuuuccccccccucaagggggggguggugggggguggccccacaaaccccccccgccgcucuucucccccccccccc
	.((((((..((.(((..........(((((..(((((((((((((((((.....))))))))))))))))).)))))..........))).)).))))))...........((((((.((((((.....((((((((....)))))))).(((((((((.((.........)))))))))))........))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.568.0	is_MIRNA
	VAL:	2.72	MeanVal:	16.809188	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaacugcgccccuuucccggaaaccgguucccccuuuuuccc
            +++-++-+++----------+++++--+++++++++++++++++
            +++-++-+++----------+++++-|+++++++++++++++++
    REV:    gggaugucgccccuccaacaccuuuu-ucgggggggagaaaggg
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1539.miRNA:8333	acugcgccccuuucccggaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1539.miRNA:8334	cugcgccccuuucccggaaac
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1539.miRNA:8335	aacugcgccccuuucccggaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1539.miRNA:8336	caacugcgccccuuucccgga
>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1539
	ccccaacugcgccccuuucccggaaaccgguucccccuuuuuccccuuuugggaaagagggggggcuuuuuccacaaccuccccgcuguagggaauuuucaaauuucggggggugggggguuuuuccccccccucaagggggggguggugggggguggccccacaaaccccccccgccgcucuucucccccccccccc
	.(((.((.(((..........(((((..(((((((((((((((((.....))))))))))))))))).)))))..........))).)).)))..............((((((.((((((.....((((((((....)))))))).(((((((((.((.........)))))))))))........))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.568.1	is_MIRNA
	VAL:	2.80	MeanVal:	17.3241208333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaacugcgccccuuucccggaaaccgguucccccuuuuuccc
            +++-++-+++----------+++++--++--+++++++++++++
            +++-++-+++----------+++++-|++--+++++++++++++
    REV:    gggaugucgccccuccaacaccuuuu-ucgggggggagaaaggg
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1540.miRNA:8337	acugcgccccuuucccggaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1540.miRNA:8338	cugcgccccuuucccggaaac
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1540.miRNA:8339	aacugcgccccuuucccggaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1540.miRNA:8340	caacugcgccccuuucccgga
>>LUSHE1NG-RP-263-C05-19NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1540
	ccccaacugcgccccuuucccggaaaccgguucccccuuuuuccccuuuugggaaagagggggggcuuuuuccacaaccuccccgcuguagggaauuuucaaauuucggggggugggggguuuuuccccccccucaagggggggguggugggggguggccccacaaaccccccccgccgcucuucucccccccccccc
	.(((.((.(((..........(((((..((..(((((((((((((.....)))))))))))))..)).)))))..........))).)).)))..............((((((.((((((.....((((((((....)))))))).(((((((((.((.........)))))))))))........))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.1032.0	is_MIRNA
	VAL:	35.99	MeanVal:	718.892197333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuucccccccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacagggg
            +++++----+++++++---+++++++++++--+++++++--+++-+++++++------+++++
            +++++----+++++++|||+++++++++++--+++++++-|+++-+++++++------+++++
    REV:    uuaaaacgcgggggaa---agccccgccccccuuuucuuu-uuaaaaaaaaauucuuuucccc
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1541.miRNA:8341	aaucuuuuuuucccaacaggg
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1541.miRNA:8342	aaaaaggaaccaaucuuuuuu
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1541.miRNA:8343	aaaaggaaccaaucuuuuuuu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1541.miRNA:8344	gaaaaaggaaccaaucuuuuu
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1541.miRNA:8345	aucuuuuuuucccaacagggg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1541.miRNA:8346	aaaggaaccaaucuuuuuuuc
>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1541
	ugauuucccccccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacaggggaauucuuaacgaaagaaagggguucuuuuuuucccccgcccccuuuucuuaaaaaaaaauuuuucuuuuccccccgccccgaaagggggcgcaaaauuucccccgggggcaaaaguuucuccgggggc
	.(((((....(((((((...(((((((((((..(((((((..(((.(((((((......(((((..(((((.....))))).((((...........))))..)))))......))))))).))).)))))))..))))))))))))))))))....))))).((((((((((........)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.1032.1	is_MIRNA
	VAL:	233.96	MeanVal:	4773.516939	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuucccccccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacagggg
            +++++----+++++++---+++++++++++--+++++++--+++-+++++++---++-+++++
            +++++----+++++++|||+++++++++++--+++++++-|+++-+++++++---++-+++++
    REV:    uuaaaacgcgggggaa---agccccgccccccuuuucuuu-uuaaaaaaaaauucuuuucccc
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1542.miRNA:8347	aaucuuuuuuucccaacaggg
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1542.miRNA:8348	aucuuuuuuucccaacagggg
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1542.miRNA:8349	aaaaaggaaccaaucuuuuuu
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1542.miRNA:8350	aaaaggaaccaaucuuuuuuu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1542.miRNA:8351	accaaucuuuuuuucccaaca
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1542.miRNA:8352	aaccaaucuuuuuuucccaac
>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1542
	ugauuucccccccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacaggggaauucuuaacgaaagaaagggguucuuuuuuucccccgcccccuuuucuuaaaaaaaaauuuuucuuuuccccccgccccgaaagggggcgcaaaauuucccccgggggcaaaaguuucuccgggggc
	.(((((....(((((((...(((((((((((..(((((((..(((.(((((((...((.(((((..(((((.....))))).((((...........))))..))))).))...))))))).))).)))))))..))))))))))))))))))....))))).((((((((((........)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.1041.0	is_MIRNA
	VAL:	465.94	MeanVal:	9306.468808	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacagggg
            +++++++---+++++++++++--+++++++--+++-+++++++------+++++
            +++++++|||+++++++++++--+++++++-|+++-+++++++------+++++
    REV:    gggggaa---agccccgccccccuuuucuuu-uuaaaaaaaaauucuuuucccc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1543.miRNA:8353	aaucuuuuuuucccaacaggg
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1543.miRNA:8354	aaaaaggaaccaaucuuuuuu
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1543.miRNA:8355	aaaaggaaccaaucuuuuuuu
                                *********************	21:::41	21--41	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1543.miRNA:8356	gaaaaaggaaccaaucuuuuu
                                             *********************	34:::54	34--54	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1543.miRNA:8357	aucuuuuuuucccaacagggg
                                   *********************	24:::44	24--44	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1543.miRNA:8358	aaaggaaccaaucuuuuuuuc
>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1543
	ccccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacaggggaauucuuaacgaaagaaagggguucuuuuuuucccccgcccccuuuucuuaaaaaaaaauuuuucuuuuccccccgccccgaaagggggcgcaaaauuucccccgggggcaaaaguuucuccgggggc
	.(((((((...(((((((((((..(((((((..(((.(((((((......(((((..(((((.....))))).((((...........))))..)))))......))))))).))).)))))))..))))))))))))))))))..........((((((((((........)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.1041.1	is_MIRNA
	VAL:	339.06	MeanVal:	6917.96236133333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacagggg
            +++++++---+++++++++++--+++++++--+++-+++++++---++-+++++
            +++++++|||+++++++++++--+++++++-|+++-+++++++---++-+++++
    REV:    gggggaa---agccccgccccccuuuucuuu-uuaaaaaaaaauucuuuucccc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1544.miRNA:8359	aaucuuuuuuucccaacaggg
                                             *********************	34:::54	34--54	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1544.miRNA:8360	aucuuuuuuucccaacagggg
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1544.miRNA:8361	aaaaaggaaccaaucuuuuuu
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1544.miRNA:8362	aaaaggaaccaaucuuuuuuu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1544.miRNA:8363	accaaucuuuuuuucccaaca
                                        *********************	29:::49	29--49	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1544.miRNA:8364	aaccaaucuuuuuuucccaac
>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1544
	ccccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacaggggaauucuuaacgaaagaaagggguucuuuuuuucccccgcccccuuuucuuaaaaaaaaauuuuucuuuuccccccgccccgaaagggggcgcaaaauuucccccgggggcaaaaguuucuccgggggc
	.(((((((...(((((((((((..(((((((..(((.(((((((...((.(((((..(((((.....))))).((((...........))))..))))).))...))))))).))).)))))))..))))))))))))))))))..........((((((((((........)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.1051.0	is_MIRNA
	VAL:	3.72	MeanVal:	74.258856	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacagggg
            +++++++++++--+++++++--+++-+++++++------+++++
            +++++++++++--+++++++-|+++-+++++++------+++++
    REV:    agccccgccccccuuuucuuu-uuaaaaaaaaauucuuuucccc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1545.miRNA:8365	aaucuuuuuuucccaacaggg
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1545.miRNA:8366	aaaaaggaaccaaucuuuuuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1545.miRNA:8367	aaaaggaaccaaucuuuuuuu
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1545.miRNA:8368	gaaaaaggaaccaaucuuuuu
                                   *********************	24:::44	24--44	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1545.miRNA:8369	aucuuuuuuucccaacagggg
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1545.miRNA:8370	aaaggaaccaaucuuuuuuuc
>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1545
	cucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacaggggaauucuuaacgaaagaaagggguucuuuuuuucccccgcccccuuuucuuaaaaaaaaauuuuucuuuuccccccgccccgaaagggggcgcaaaauuucccccgggggcaaaaguuucuccgggggcccccccccccca
	.(((((((((((..(((((((..(((.(((((((......(((((..(((((.....))))).((((...........))))..)))))......))))))).))).)))))))..)))))))))))..(((((..........((((((((((........)))))))))).......))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.1051.1	is_MIRNA
	VAL:	8.76	MeanVal:	178.659748	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacagggg
            +++++++++++--+++++++--+++-+++++++---++-+++++
            +++++++++++--+++++++-|+++-+++++++---++-+++++
    REV:    agccccgccccccuuuucuuu-uuaaaaaaaaauucuuuucccc
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1546.miRNA:8371	aaucuuuuuuucccaacaggg
                                   *********************	24:::44	24--44	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1546.miRNA:8372	aucuuuuuuucccaacagggg
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1546.miRNA:8373	aaaaaggaaccaaucuuuuuu
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1546.miRNA:8374	aaaaggaaccaaucuuuuuuu
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1546.miRNA:8375	accaaucuuuuuuucccaaca
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1546.miRNA:8376	aaccaaucuuuuuuucccaac
>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1546
	cucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacaggggaauucuuaacgaaagaaagggguucuuuuuuucccccgcccccuuuucuuaaaaaaaaauuuuucuuuuccccccgccccgaaagggggcgcaaaauuucccccgggggcaaaaguuucuccgggggcccccccccccca
	.(((((((((((..(((((((..(((.(((((((...((.(((((..(((((.....))))).((((...........))))..))))).))...))))))).))).)))))))..)))))))))))..(((((..........((((((((((........)))))))))).......))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.964.0	is_MIRNA
	VAL:	35.99	MeanVal:	718.892197333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuucccccccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacagggg
            +++++----+++++++---+++++++++++--+++++++--+++-+++++++------+++++
            +++++----+++++++|||+++++++++++--+++++++-|+++-+++++++------+++++
    REV:    uuaaaacgcgggggaa---agccccgccccccuuuucuuu-uuaaaaaaaaauucuuuucccc
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1547.miRNA:8377	aaucuuuuuuucccaacaggg
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1547.miRNA:8378	aaaaaggaaccaaucuuuuuu
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1547.miRNA:8379	aaaaggaaccaaucuuuuuuu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1547.miRNA:8380	gaaaaaggaaccaaucuuuuu
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1547.miRNA:8381	aucuuuuuuucccaacagggg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1547.miRNA:8382	aaaggaaccaaucuuuuuuuc
>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1547
	cguuugguaucgaucgaaagguauaaaaaagaagcaaucaaucaaauccgguacaaaaaaaacauucuugauuucccccccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacaggggaauucuuaacgaaagaaagggguucuuuuuuucccccgcccccuuuucuuaaaaaaaaauuuuucuuuuccccccgccccgaaagggggcgcaaaauuucccccgggggcaaaaguuucuccgggggc
	.((((.(((((((((....)))........((.....)).........)))))).....))))......(((((....(((((((...(((((((((((..(((((((..(((.(((((((......(((((..(((((.....))))).((((...........))))..)))))......))))))).))).)))))))..))))))))))))))))))....))))).((((((((((........)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.964.1	is_MIRNA
	VAL:	233.96	MeanVal:	4773.516939	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuucccccccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacagggg
            +++++----+++++++---+++++++++++--+++++++--+++-+++++++---++-+++++
            +++++----+++++++|||+++++++++++--+++++++-|+++-+++++++---++-+++++
    REV:    uuaaaacgcgggggaa---agccccgccccccuuuucuuu-uuaaaaaaaaauucuuuucccc
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1548.miRNA:8383	aaucuuuuuuucccaacaggg
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1548.miRNA:8384	aucuuuuuuucccaacagggg
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1548.miRNA:8385	aaaaaggaaccaaucuuuuuu
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1548.miRNA:8386	aaaaggaaccaaucuuuuuuu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1548.miRNA:8387	accaaucuuuuuuucccaaca
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1548.miRNA:8388	aaccaaucuuuuuuucccaac
>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1548
	cguuugguaucgaucgaaagguauaaaaaagaagcaaucaaucaaauccgguacaaaaaaaacauucuugauuucccccccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacaggggaauucuuaacgaaagaaagggguucuuuuuuucccccgcccccuuuucuuaaaaaaaaauuuuucuuuuccccccgccccgaaagggggcgcaaaauuucccccgggggcaaaaguuucuccgggggc
	.((((.(((((((((....)))........((.....)).........)))))).....))))......(((((....(((((((...(((((((((((..(((((((..(((.(((((((...((.(((((..(((((.....))))).((((...........))))..))))).))...))))))).))).)))))))..))))))))))))))))))....))))).((((((((((........)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.970.0	is_MIRNA
	VAL:	35.99	MeanVal:	718.892197333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuucccccccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacagggg
            +++++----+++++++---+++++++++++--+++++++--+++-+++++++------+++++
            +++++----+++++++|||+++++++++++--+++++++-|+++-+++++++------+++++
    REV:    uuaaaacgcgggggaa---agccccgccccccuuuucuuu-uuaaaaaaaaauucuuuucccc
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1549.miRNA:8389	aaucuuuuuuucccaacaggg
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1549.miRNA:8390	aaaaaggaaccaaucuuuuuu
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1549.miRNA:8391	aaaaggaaccaaucuuuuuuu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1549.miRNA:8392	gaaaaaggaaccaaucuuuuu
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1549.miRNA:8393	aucuuuuuuucccaacagggg
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1549.miRNA:8394	aaaggaaccaaucuuuuuuuc
>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1549
	guaucgaucgaaagguauaaaaaagaagcaaucaaucaaauccgguacaaaaaaaacauucuugauuucccccccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacaggggaauucuuaacgaaagaaagggguucuuuuuuucccccgcccccuuuucuuaaaaaaaaauuuuucuuuuccccccgccccgaaagggggcgcaaaauuucccccgggggcaaaaguuucuccgggggc
	(((((((((....)))........((.....)).........))))))...............(((((....(((((((...(((((((((((..(((((((..(((.(((((((......(((((..(((((.....))))).((((...........))))..)))))......))))))).))).)))))))..))))))))))))))))))....))))).((((((((((........)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.970.1	is_MIRNA
	VAL:	233.96	MeanVal:	4773.516939	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuucccccccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacagggg
            +++++----+++++++---+++++++++++--+++++++--+++-+++++++---++-+++++
            +++++----+++++++|||+++++++++++--+++++++-|+++-+++++++---++-+++++
    REV:    uuaaaacgcgggggaa---agccccgccccccuuuucuuu-uuaaaaaaaaauucuuuucccc
                                                     *********************	42:::62	42--62	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1550.miRNA:8395	aaucuuuuuuucccaacaggg
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1550.miRNA:8396	aucuuuuuuucccaacagggg
                                          *********************	31:::51	31--51	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1550.miRNA:8397	aaaaaggaaccaaucuuuuuu
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1550.miRNA:8398	aaaaggaaccaaucuuuuuuu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1550.miRNA:8399	accaaucuuuuuuucccaaca
                                                 *********************	38:::58	38--58	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1550.miRNA:8400	aaccaaucuuuuuuucccaac
>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1550
	guaucgaucgaaagguauaaaaaagaagcaaucaaucaaauccgguacaaaaaaaacauucuugauuucccccccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacaggggaauucuuaacgaaagaaagggguucuuuuuuucccccgcccccuuuucuuaaaaaaaaauuuuucuuuuccccccgccccgaaagggggcgcaaaauuucccccgggggcaaaaguuucuccgggggc
	(((((((((....)))........((.....)).........))))))...............(((((....(((((((...(((((((((((..(((((((..(((.(((((((...((.(((((..(((((.....))))).((((...........))))..))))).))...))))))).))).)))))))..))))))))))))))))))....))))).((((((((((........)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.975.0	is_MIRNA
	VAL:	465.94	MeanVal:	9306.468808	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacagggg
            +++++++---+++++++++++--+++++++--+++-+++++++------+++++
            +++++++|||+++++++++++--+++++++-|+++-+++++++------+++++
    REV:    gggggaa---agccccgccccccuuuucuuu-uuaaaaaaaaauucuuuucccc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1551.miRNA:8401	aaucuuuuuuucccaacaggg
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1551.miRNA:8402	aaaaaggaaccaaucuuuuuu
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1551.miRNA:8403	aaaaggaaccaaucuuuuuuu
                                *********************	21:::41	21--41	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1551.miRNA:8404	gaaaaaggaaccaaucuuuuu
                                             *********************	34:::54	34--54	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1551.miRNA:8405	aucuuuuuuucccaacagggg
                                   *********************	24:::44	24--44	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1551.miRNA:8406	aaaggaaccaaucuuuuuuuc
>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1551
	gaucgaaagguauaaaaaagaagcaaucaaucaaauccgguacaaaaaaaacauucuugauuucccccccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacaggggaauucuuaacgaaagaaagggguucuuuuuuucccccgcccccuuuucuuaaaaaaaaauuuuucuuuuccccccgccccgaaagggggcgcaaaauuucccccgggggcaaaaguuucuccgggggc
	.(((....)))...........((....((((((.....((.........))....)))))).....(((((((...(((((((((((..(((((((..(((.(((((((......(((((..(((((.....))))).((((...........))))..)))))......))))))).))).)))))))..)))))))))))))))))).)).......((((((((((........)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.975.1	is_MIRNA
	VAL:	339.06	MeanVal:	6917.96236133333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacagggg
            +++++++---+++++++++++--+++++++--+++-+++++++---++-+++++
            +++++++|||+++++++++++--+++++++-|+++-+++++++---++-+++++
    REV:    gggggaa---agccccgccccccuuuucuuu-uuaaaaaaaaauucuuuucccc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1552.miRNA:8407	aaucuuuuuuucccaacaggg
                                             *********************	34:::54	34--54	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1552.miRNA:8408	aucuuuuuuucccaacagggg
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1552.miRNA:8409	aaaaaggaaccaaucuuuuuu
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1552.miRNA:8410	aaaaggaaccaaucuuuuuuu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1552.miRNA:8411	accaaucuuuuuuucccaaca
                                        *********************	29:::49	29--49	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1552.miRNA:8412	aaccaaucuuuuuuucccaac
>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1552
	gaucgaaagguauaaaaaagaagcaaucaaucaaauccgguacaaaaaaaacauucuugauuucccccccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacaggggaauucuuaacgaaagaaagggguucuuuuuuucccccgcccccuuuucuuaaaaaaaaauuuuucuuuuccccccgccccgaaagggggcgcaaaauuucccccgggggcaaaaguuucuccgggggc
	.(((....)))...........((....((((((.....((.........))....)))))).....(((((((...(((((((((((..(((((((..(((.(((((((...((.(((((..(((((.....))))).((((...........))))..))))).))...))))))).))).)))))))..)))))))))))))))))).)).......((((((((((........)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.996.0	is_MIRNA
	VAL:	465.94	MeanVal:	9306.468808	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacagggg
            +++++++---+++++++++++--+++++++--+++-+++++++------+++++
            +++++++|||+++++++++++--+++++++-|+++-+++++++------+++++
    REV:    gggggaa---agccccgccccccuuuucuuu-uuaaaaaaaaauucuuuucccc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1553.miRNA:8413	aaucuuuuuuucccaacaggg
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1553.miRNA:8414	aaaaaggaaccaaucuuuuuu
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1553.miRNA:8415	aaaaggaaccaaucuuuuuuu
                                *********************	21:::41	21--41	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1553.miRNA:8416	gaaaaaggaaccaaucuuuuu
                                             *********************	34:::54	34--54	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1553.miRNA:8417	aucuuuuuuucccaacagggg
                                   *********************	24:::44	24--44	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1553.miRNA:8418	aaaggaaccaaucuuuuuuuc
>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1553
	agcaaucaaucaaauccgguacaaaaaaaacauucuugauuucccccccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacaggggaauucuuaacgaaagaaagggguucuuuuuuucccccgcccccuuuucuuaaaaaaaaauuuuucuuuuccccccgccccgaaagggggcgcaaaauuucccccgggggcaaaaguuucuccgggggc
	.((....((((((.....((.........))....)))))).....(((((((...(((((((((((..(((((((..(((.(((((((......(((((..(((((.....))))).((((...........))))..)))))......))))))).))).)))))))..)))))))))))))))))).)).......((((((((((........)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.996.1	is_MIRNA
	VAL:	339.06	MeanVal:	6917.96236133333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacagggg
            +++++++---+++++++++++--+++++++--+++-+++++++---++-+++++
            +++++++|||+++++++++++--+++++++-|+++-+++++++---++-+++++
    REV:    gggggaa---agccccgccccccuuuucuuu-uuaaaaaaaaauucuuuucccc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1554.miRNA:8419	aaucuuuuuuucccaacaggg
                                             *********************	34:::54	34--54	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1554.miRNA:8420	aucuuuuuuucccaacagggg
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1554.miRNA:8421	aaaaaggaaccaaucuuuuuu
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1554.miRNA:8422	aaaaggaaccaaucuuuuuuu
                                         *********************	30:::50	30--50	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1554.miRNA:8423	accaaucuuuuuuucccaaca
                                        *********************	29:::49	29--49	>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1554.miRNA:8424	aaccaaucuuuuuuucccaac
>>LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1554
	agcaaucaaucaaauccgguacaaaaaaaacauucuugauuucccccccccuucucucgggguggggaaaaaggaaccaaucuuuuuuucccaacaggggaauucuuaacgaaagaaagggguucuuuuuuucccccgcccccuuuucuuaaaaaaaaauuuuucuuuuccccccgccccgaaagggggcgcaaaauuucccccgggggcaaaaguuucuccgggggc
	.((....((((((.....((.........))....)))))).....(((((((...(((((((((((..(((((((..(((.(((((((...((.(((((..(((((.....))))).((((...........))))..))))).))...))))))).))).)))))))..)))))))))))))))))).)).......((((((((((........)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.774.0	is_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	9.56698233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++-------++-----+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++-------++---||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1555.miRNA:8425	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1555.miRNA:8426	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1555.miRNA:8427	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1555.miRNA:8428	uc--uuccguucauugaauuc
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1555.miRNA:8429	uuccguucauugaauucguug
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1555.miRNA:8430	aacaaaaaguuuuggggggcc
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1555
	uauccuuguggaucuucugcuuugcgguauacaucuugccuugaacgaaaaaagcggggcgcccgaaaucgucaagggaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	.((((....))))...(((((((..((((.......))))..........))))))).(((((((((((((((...(((.((.......))))))))))))))...((.(((((.........))))).)).............((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((.......((.....(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))...)).......))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))............)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.774.1	is_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	8.921125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++--------------+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++------------||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1556.miRNA:8431	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1556.miRNA:8432	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1556.miRNA:8433	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1556.miRNA:8434	uc--uuccguucauugaauuc
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1556.miRNA:8435	aacaaaaaguuuuggggggcc
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1556.miRNA:8436	guuuuggggggccuuuuc--u
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1556
	uauccuuguggaucuucugcuuugcgguauacaucuugccuugaacgaaaaaagcggggcgcccgaaaucgucaagggaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	.((((....))))...(((((((..((((.......))))..........))))))).(((((((((((((((...(((.((.......))))))))))))))...((.(((((.........))))).)).............((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((..............(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))............))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))............)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.789.0	is_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	9.56698233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++-------++-----+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++-------++---||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1557.miRNA:8437	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1557.miRNA:8438	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1557.miRNA:8439	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1557.miRNA:8440	uc--uuccguucauugaauuc
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1557.miRNA:8441	uuccguucauugaauucguug
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1557.miRNA:8442	aacaaaaaguuuuggggggcc
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1557
	ucugcuuugcgguauacaucuugccuugaacgaaaaaagcggggcgcccgaaaucgucaagggaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	.(((((((..((((.......))))..........))))))).(((((((((((((((...(((.((.......))))))))))))))...((.(((((.........))))).)).............((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((.......((.....(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))...)).......))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))............)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.789.1	is_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	8.921125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++--------------+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++------------||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1558.miRNA:8443	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1558.miRNA:8444	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1558.miRNA:8445	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1558.miRNA:8446	uc--uuccguucauugaauuc
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1558.miRNA:8447	aacaaaaaguuuuggggggcc
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1558.miRNA:8448	guuuuggggggccuuuuc--u
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1558
	ucugcuuugcgguauacaucuugccuugaacgaaaaaagcggggcgcccgaaaucgucaagggaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	.(((((((..((((.......))))..........))))))).(((((((((((((((...(((.((.......))))))))))))))...((.(((((.........))))).)).............((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((..............(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))............))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))............)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.792.0	is_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	9.56698233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++-------++-----+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++-------++---||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1559.miRNA:8449	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1559.miRNA:8450	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1559.miRNA:8451	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1559.miRNA:8452	uc--uuccguucauugaauuc
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1559.miRNA:8453	uuccguucauugaauucguug
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1559.miRNA:8454	aacaaaaaguuuuggggggcc
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1559
	gcuuugcgguauacaucuugccuugaacgaaaaaagcggggcgcccgaaaucgucaagggaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	(((((..((((.......))))..........)))))..((((((((((((((((...(((.((.......))))))))))))))...((.(((((.........))))).)).............((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((.......((.....(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))...)).......))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))............)))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.792.1	is_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	8.921125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++--------------+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++------------||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1560.miRNA:8455	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1560.miRNA:8456	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1560.miRNA:8457	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1560.miRNA:8458	uc--uuccguucauugaauuc
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1560.miRNA:8459	aacaaaaaguuuuggggggcc
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1560.miRNA:8460	guuuuggggggccuuuuc--u
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1560
	gcuuugcgguauacaucuugccuugaacgaaaaaagcggggcgcccgaaaucgucaagggaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	(((((..((((.......))))..........)))))..((((((((((((((((...(((.((.......))))))))))))))...((.(((((.........))))).)).............((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((..............(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))............))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))............)))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.798.0	is_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	9.56698233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++-------++-----+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++-------++---||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1561.miRNA:8461	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1561.miRNA:8462	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1561.miRNA:8463	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1561.miRNA:8464	uc--uuccguucauugaauuc
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1561.miRNA:8465	uuccguucauugaauucguug
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1561.miRNA:8466	aacaaaaaguuuuggggggcc
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1561
	cgguauacaucuugccuugaacgaaaaaagcggggcgcccgaaaucgucaagggaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	.((((.......)))).................((((((((((((((((...(((.((.......))))))))))))))...((.(((((.........))))).)).............((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((.......((.....(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))...)).......))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))............)))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.798.1	is_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	8.921125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++--------------+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++------------||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1562.miRNA:8467	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1562.miRNA:8468	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1562.miRNA:8469	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1562.miRNA:8470	uc--uuccguucauugaauuc
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1562.miRNA:8471	aacaaaaaguuuuggggggcc
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1562.miRNA:8472	guuuuggggggccuuuuc--u
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1562
	cgguauacaucuugccuugaacgaaaaaagcggggcgcccgaaaucgucaagggaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	.((((.......)))).................((((((((((((((((...(((.((.......))))))))))))))...((.(((((.........))))).)).............((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((..............(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))............))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))............)))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.807.0	is_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	9.56698233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++-------++-----+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++-------++---||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1563.miRNA:8473	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1563.miRNA:8474	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1563.miRNA:8475	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1563.miRNA:8476	uc--uuccguucauugaauuc
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1563.miRNA:8477	uuccguucauugaauucguug
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1563.miRNA:8478	aacaaaaaguuuuggggggcc
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1563
	ucuugccuugaacgaaaaaagcggggcgcccgaaaucgucaagggaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	.(((((.((........)).)))))(((((((((((((((...(((.((.......))))))))))))))...((.(((((.........))))).)).............((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((.......((.....(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))...)).......))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))............)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.807.1	is_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	8.921125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++--------------+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++------------||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1564.miRNA:8479	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1564.miRNA:8480	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1564.miRNA:8481	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1564.miRNA:8482	uc--uuccguucauugaauuc
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1564.miRNA:8483	aacaaaaaguuuuggggggcc
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1564.miRNA:8484	guuuuggggggccuuuuc--u
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1564
	ucuugccuugaacgaaaaaagcggggcgcccgaaaucgucaagggaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	.(((((.((........)).)))))(((((((((((((((...(((.((.......))))))))))))))...((.(((((.........))))).)).............((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((..............(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))............))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))............)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.811.0	is_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	9.56698233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++-------++-----+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++-------++---||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1565.miRNA:8485	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1565.miRNA:8486	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1565.miRNA:8487	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1565.miRNA:8488	uc--uuccguucauugaauuc
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1565.miRNA:8489	uuccguucauugaauucguug
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1565.miRNA:8490	aacaaaaaguuuuggggggcc
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1565
	gccuugaacgaaaaaagcggggcgcccgaaaucgucaagggaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcg
	(((((....(((.....((((..((..(((((((((...(((.((.......)))))))))))))).))...(((((.......)))))))))....))).......((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((.......((.....(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))...)).......))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))...........))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.811.1	is_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	8.921125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++--------------+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++------------||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1566.miRNA:8491	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1566.miRNA:8492	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1566.miRNA:8493	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1566.miRNA:8494	uc--uuccguucauugaauuc
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1566.miRNA:8495	aacaaaaaguuuuggggggcc
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1566.miRNA:8496	guuuuggggggccuuuuc--u
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1566
	gccuugaacgaaaaaagcggggcgcccgaaaucgucaagggaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcg
	(((((....(((.....((((..((..(((((((((...(((.((.......)))))))))))))).))...(((((.......)))))))))....))).......((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((..............(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))............))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))...........))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.826.0	is_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	9.56698233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++-------++-----+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++-------++---||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1567.miRNA:8497	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1567.miRNA:8498	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1567.miRNA:8499	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1567.miRNA:8500	uc--uuccguucauugaauuc
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1567.miRNA:8501	uuccguucauugaauucguug
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1567.miRNA:8502	aacaaaaaguuuuggggggcc
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1567
	agcggggcgcccgaaaucgucaagggaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	.....((((((((((((((((...(((.((.......))))))))))))))...((.(((((.........))))).)).............((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((.......((.....(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))...)).......))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))............)))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.826.1	is_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	8.921125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++--------------+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++------------||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1568.miRNA:8503	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1568.miRNA:8504	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1568.miRNA:8505	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1568.miRNA:8506	uc--uuccguucauugaauuc
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1568.miRNA:8507	aacaaaaaguuuuggggggcc
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1568.miRNA:8508	guuuuggggggccuuuuc--u
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1568
	agcggggcgcccgaaaucgucaagggaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	.....((((((((((((((((...(((.((.......))))))))))))))...((.(((((.........))))).)).............((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((..............(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))............))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))............)))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.830.0	is_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	9.56698233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++-------++-----+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++-------++---||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1569.miRNA:8509	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1569.miRNA:8510	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1569.miRNA:8511	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1569.miRNA:8512	uc--uuccguucauugaauuc
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1569.miRNA:8513	uuccguucauugaauucguug
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1569.miRNA:8514	aacaaaaaguuuuggggggcc
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1569
	gggcgcccgaaaucgucaagggaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	.((((((((((((((((...(((.((.......))))))))))))))...((.(((((.........))))).)).............((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((.......((.....(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))...)).......))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))............)))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.830.1	is_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	8.921125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++--------------+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++------------||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1570.miRNA:8515	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1570.miRNA:8516	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1570.miRNA:8517	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1570.miRNA:8518	uc--uuccguucauugaauuc
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1570.miRNA:8519	aacaaaaaguuuuggggggcc
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1570.miRNA:8520	guuuuggggggccuuuuc--u
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1570
	gggcgcccgaaaucgucaagggaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	.((((((((((((((((...(((.((.......))))))))))))))...((.(((((.........))))).)).............((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((..............(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))............))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))............)))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.837.0	is_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	9.56698233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++-------++-----+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++-------++---||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1571.miRNA:8521	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1571.miRNA:8522	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1571.miRNA:8523	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1571.miRNA:8524	uc--uuccguucauugaauuc
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1571.miRNA:8525	uuccguucauugaauucguug
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1571.miRNA:8526	aacaaaaaguuuuggggggcc
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1571
	cgaaaucgucaagggaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcg
	.(((((((((...(((.((.......)))))))))))))).((((((((((........))))).................((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((.......((.....(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))...)).......))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))...........))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.837.1	is_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	8.921125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++--------------+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++------------||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1572.miRNA:8527	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1572.miRNA:8528	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1572.miRNA:8529	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1572.miRNA:8530	uc--uuccguucauugaauuc
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1572.miRNA:8531	aacaaaaaguuuuggggggcc
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1572.miRNA:8532	guuuuggggggccuuuuc--u
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1572
	cgaaaucgucaagggaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcg
	.(((((((((...(((.((.......)))))))))))))).((((((((((........))))).................((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((..............(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))............))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))...........))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.862.0	is_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	9.56698233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++-------++-----+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++-------++---||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1573.miRNA:8533	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1573.miRNA:8534	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1573.miRNA:8535	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1573.miRNA:8536	uc--uuccguucauugaauuc
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1573.miRNA:8537	uuccguucauugaauucguug
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1573.miRNA:8538	aacaaaaaguuuuggggggcc
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1573
	agcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcg
	.(((((.....((((......(((((........)))))..((....)).))))..((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((.......((.....(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))...)).......))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))...........))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.862.1	is_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	8.921125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++--------------+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++------------||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1574.miRNA:8539	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1574.miRNA:8540	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1574.miRNA:8541	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1574.miRNA:8542	uc--uuccguucauugaauuc
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1574.miRNA:8543	aacaaaaaguuuuggggggcc
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1574.miRNA:8544	guuuuggggggccuuuuc--u
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1574
	agcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcg
	.(((((.....((((......(((((........)))))..((....)).))))..((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((..............(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))............))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))...........))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.862.2	is_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	9.56698233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++-------++-----+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++-------++---||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1575.miRNA:8545	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1575.miRNA:8546	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1575.miRNA:8547	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1575.miRNA:8548	uc--uuccguucauugaauuc
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1575.miRNA:8549	uuccguucauugaauucguug
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1575.miRNA:8550	aacaaaaaguuuuggggggcc
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1575
	agcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcg
	.(((((.....((((...((.(((((.........))))).)).......))))..((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((.......((.....(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))...)).......))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))...........))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.878.0	is_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	9.56698233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++-------++-----+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++-------++---||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1576.miRNA:8551	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1576.miRNA:8552	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1576.miRNA:8553	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1576.miRNA:8554	uc--uuccguucauugaauuc
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1576.miRNA:8555	uuccguucauugaauucguug
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1576.miRNA:8556	aacaaaaaguuuuggggggcc
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1576
	gcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcg
	((((((((((........))))).................((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((.......((.....(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))...)).......))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))...........))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.878.1	is_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	8.921125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++--------------+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++------------||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1577.miRNA:8557	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1577.miRNA:8558	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1577.miRNA:8559	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1577.miRNA:8560	uc--uuccguucauugaauuc
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1577.miRNA:8561	aacaaaaaguuuuggggggcc
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1577.miRNA:8562	guuuuggggggccuuuuc--u
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1577
	gcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcg
	((((((((((........))))).................((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((..............(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))............))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))...........))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.894.0	is_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	9.56698233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++-------++-----+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++-------++---||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1578.miRNA:8563	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1578.miRNA:8564	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1578.miRNA:8565	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1578.miRNA:8566	uc--uuccguucauugaauuc
                                                  *********************	39:::59	36--56	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1578.miRNA:8567	uuccguucauugaauucguug
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1578.miRNA:8568	aacaaaaaguuuuggggggcc
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1578
	gccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcg
	((((.....((....)).......((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((.......((.....(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))...)).......))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))............)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.894.1	is_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	8.921125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-guagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++|++--+++---------++++++++++++++++-||+++++--++++--------------+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++-++--+++---------++++++++++++++++---+++++--++++------------||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    acacagagggccgcgaaaaaaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1579.miRNA:8569	uuuuggggggccuuuuc--uu
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1579.miRNA:8570	aaaguuuuggggggccuuuuc
                                *********************	21:::41	20--38	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1579.miRNA:8571	uuuggggggccuuuuc--uuc
                                              *********************	35:::55	34--52	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1579.miRNA:8572	uc--uuccguucauugaauuc
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1579.miRNA:8573	aacaaaaaguuuuggggggcc
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1579.miRNA:8574	guuuuggggggccuuuuc--u
>>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.Lu0910.pre-miRNA:1579
	gccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcg
	((((.....((....)).......((((..(((.........((((((((((((((((.(((((..((((..............(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))............))))..)))))...)))))))))))))))).........)))..)).))............)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-B12-19NOV2007-094--.448.0	is_MIRNA
	VAL:	2.60	MeanVal:	34.0271333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuccccg----ggaacccccccggggguccccccguuuccaccccccccc
            ++++++++||||++++--+++++++++++------------++++++++++
            ++++++++----++++--+++++++++++------------++++++++++
    REV:    ggggggguuuaaccuuaagggggcccccacccaaaaccuuuuggggggggg
                          *********************	15:::35	11--31	>>LUSHE1NG-RP-264-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1580.miRNA:8575	aacccccccgggggucccccc
                           *********************	16:::36	12--32	>>LUSHE1NG-RP-264-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1580.miRNA:8576	acccccccggggguccccccg
                         *********************	14:::34	10--30	>>LUSHE1NG-RP-264-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1580.miRNA:8577	gaacccccccggggguccccc
                            *********************	17:::37	13--33	>>LUSHE1NG-RP-264-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1580.miRNA:8578	cccccccggggguccccccgu
                                  *********************	23:::43	19--39	>>LUSHE1NG-RP-264-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1580.miRNA:8579	cggggguccccccguuuccac
                                   *********************	24:::44	20--40	>>LUSHE1NG-RP-264-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1580.miRNA:8580	ggggguccccccguuuccacc
>>LUSHE1NG-RP-264-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1580
	ccuuccuaacuuuccugggcuuuuccgccauugcugccgcuuggguugauguaucuccggggaucacagcucagcucagcacuucacacuaucagaagcuuuacaccuccccgggaacccccccggggguccccccguuuccacccccccccccuuaacgaaaaaccguuccccccuuuuccccucuuggggagaggggggggguuuuccaaaacccacccccgggggaauuccaauuuggggggggggggguccccccccu
	.((((............(((......)))..(((((..((.(((((((.((.((((....))))))))))))))).))))).............)))).......((((((((((((..(((((((((((............((((((((((....((((......)))).......(((((((....)))))))))))))))))............)))))))))))..))))....))))))))((((((...)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-B12-19NOV2007-094--.552.0	is_MIRNA
	VAL:	2.60	MeanVal:	34.0271333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuccccg----ggaacccccccggggguccccccguuuccaccccccccc
            ++++++++||||++++--+++++++++++------------++++++++++
            ++++++++----++++--+++++++++++------------++++++++++
    REV:    ggggggguuuaaccuuaagggggcccccacccaaaaccuuuuggggggggg
                          *********************	15:::35	11--31	>>LUSHE1NG-RP-264-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1581.miRNA:8581	aacccccccgggggucccccc
                           *********************	16:::36	12--32	>>LUSHE1NG-RP-264-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1581.miRNA:8582	acccccccggggguccccccg
                         *********************	14:::34	10--30	>>LUSHE1NG-RP-264-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1581.miRNA:8583	gaacccccccggggguccccc
                            *********************	17:::37	13--33	>>LUSHE1NG-RP-264-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1581.miRNA:8584	cccccccggggguccccccgu
                                  *********************	23:::43	19--39	>>LUSHE1NG-RP-264-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1581.miRNA:8585	cggggguccccccguuuccac
                                   *********************	24:::44	20--40	>>LUSHE1NG-RP-264-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1581.miRNA:8586	ggggguccccccguuuccacc
>>LUSHE1NG-RP-264-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1581
	accuccccgggaacccccccggggguccccccguuuccacccccccccccuuaacgaaaaaccguuccccccuuuuccccucuuggggagaggggggggguuuuccaaaacccacccccgggggaauuccaauuuggggggggggggguccccccccu
	.((((((((((((..(((((((((((............((((((((((....((((......)))).......(((((((....)))))))))))))))))............)))))))))))..))))....))))))))((((((...)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.1007.0	is_MIRNA
	VAL:	32.83	MeanVal:	171.590421333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaagagggcggggaaa-cccuaaaaaagagg
            ++++++++--++++++|++++++++++++++
            ++++++++--++++++-++++++++++++++
    REV:    uuucucuuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuc
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1582.miRNA:8587	cggggaaa-cccuaaaaaaga
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1582.miRNA:8588	gggaaa-cccuaaaaaagagg
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1582.miRNA:8589	ggggaaa-cccuaaaaaagag
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1582.miRNA:8590	ggcggggaaa-cccuaaaaaa
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1582.miRNA:8591	gcggggaaa-cccuaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1582
	aaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuug
	.((((((((..((((((((((((((((((((....)))))))))))))).))))))..)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.788.0	is_MIRNA
	VAL:	6.23	MeanVal:	100.394298	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacc-cu
            ++++-----++++--++++++++++-++++++++++++++++++++----++|++
            ++++----|++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++||||++-++
    REV:    ccucgugg-uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc----ggaga
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8592	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8593	aaaaaaaaguugaaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8594	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8595	agaaaaaaaaguugaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8596	gaaaaaaaaguugaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8597	aaaaaaaguugaaaaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583
	guuuuucuucucuuuuuguugcuucuuucagagaaaacugauuuuggaacuugaaaguguuugguguucuuuugcuuucccccgggcggaaagggagggagucuaauucaaaauuauuggggccucguuuuucacccggaaagggggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	(((((((..(((((...(((.((....((((......))))....)))))..(((((((...((....))..)))))))..(((((.((((((.((((...((((((........)))))).)))).)))))).))))).)))))..)))))))(((((((((((.......)))))))).)))..((((.....((((..((((((((((.((((((((((((((((((((....((((.....)).)))))))))))))))))))))))))))))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.788.1	is_MIRNA
	VAL:	6.23	MeanVal:	100.394298	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacc-cu
            ++++-----++++--++++++++++-++++++++++++++++++++----++|++
            ++++----|++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++||||++-++
    REV:    ccucgugg-uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc----ggaga
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1584.miRNA:8598	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1584.miRNA:8599	aaaaaaaaguugaaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1584.miRNA:8600	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1584.miRNA:8601	agaaaaaaaaguugaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1584.miRNA:8602	gaaaaaaaaguugaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1584.miRNA:8603	aaaaaaaguugaaaaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1584
	guuuuucuucucuuuuuguugcuucuuucagagaaaacugauuuuggaacuugaaaguguuugguguucuuuugcuuucccccgggcggaaagggagggagucuaauucaaaauuauuggggccucguuuuucacccggaaagggggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	((((((((((((((...(((.((....((((......))))....)))))..(((((((...((....))..)))))))..(((((.((((((.((((...((((((........)))))).)))).)))))).))))).))))))))))))))(((((((((((.......)))))))).)))..((((.....((((..((((((((((.((((((((((((((((((((....((((.....)).)))))))))))))))))))))))))))))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.788.2	is_MIRNA
	VAL:	4.82	MeanVal:	77.701752	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccu
            ++++-----++++--++++++++++-++++++++++++++++++++-----+++
            ++++----|++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++|||||+++
    REV:    ccucgugg-uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc-----gga
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1585.miRNA:8604	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1585.miRNA:8605	aaaaaaaaguugaaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1585.miRNA:8606	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1585.miRNA:8607	agaaaaaaaaguugaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1585.miRNA:8608	gaaaaaaaaguugaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1585.miRNA:8609	aaaaaaaguugaaaaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1585
	guuuuucuucucuuuuuguugcuucuuucagagaaaacugauuuuggaacuugaaaguguuugguguucuuuugcuuucccccgggcggaaagggagggagucuaauucaaaauuauuggggccucguuuuucacccggaaagggggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	(((((((..(((((...(((.((....((((......))))....)))))..(((((((...((....))..)))))))..(((((.((((((.((((...((((((........)))))).)))).)))))).))))).)))))..)))))))(((((((((((.......)))))))).)))..((((.....((((..((((((((((.((((((((((((((((((((.....(((.......))))))))))))))))))))))))))))))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.814.0	is_MIRNA
	VAL:	6.23	MeanVal:	100.394298	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacc-cu
            ++++-----++++--++++++++++-++++++++++++++++++++----++|++
            ++++----|++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++||||++-++
    REV:    ccucgugg-uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc----ggaga
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1586.miRNA:8610	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1586.miRNA:8611	aaaaaaaaguugaaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1586.miRNA:8612	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1586.miRNA:8613	agaaaaaaaaguugaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1586.miRNA:8614	gaaaaaaaaguugaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1586.miRNA:8615	aaaaaaaguugaaaaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1586
	uucagagaaaacugauuuuggaacuugaaaguguuugguguucuuuugcuuucccccgggcggaaagggagggagucuaauucaaaauuauuggggccucguuuuucacccggaaagggggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	.((((......))))....((((((((((....))))).)))))....((..((((((((.((((((.((((...((((((........)))))).)))).)))))).)))))...)))..)).....(((((((((((.......)))))))).)))..((((.....((((..((((((((((.((((((((((((((((((((....((((.....)).)))))))))))))))))))))))))))))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.814.1	is_MIRNA
	VAL:	4.82	MeanVal:	77.701752	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccu
            ++++-----++++--++++++++++-++++++++++++++++++++-----+++
            ++++----|++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++|||||+++
    REV:    ccucgugg-uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc-----gga
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1587.miRNA:8616	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1587.miRNA:8617	aaaaaaaaguugaaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1587.miRNA:8618	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1587.miRNA:8619	agaaaaaaaaguugaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1587.miRNA:8620	gaaaaaaaaguugaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1587.miRNA:8621	aaaaaaaguugaaaaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1587
	uucagagaaaacugauuuuggaacuugaaaguguuugguguucuuuugcuuucccccgggcggaaagggagggagucuaauucaaaauuauuggggccucguuuuucacccggaaagggggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	.((((......))))....((((((((((....))))).)))))....((..((((((((.((((((.((((...((((((........)))))).)))).)))))).)))))...)))..)).....(((((((((((.......)))))))).)))..((((.....((((..((((((((((.((((((((((((((((((((.....(((.......))))))))))))))))))))))))))))))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.814.2	is_MIRNA
	VAL:	6.23	MeanVal:	100.394298	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacc-cu
            ++++-----++++--++++++++++-++++++++++++++++++++----++|++
            ++++----|++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++||||++-++
    REV:    ccucgugg-uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc----ggaga
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1588.miRNA:8622	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1588.miRNA:8623	aaaaaaaaguugaaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1588.miRNA:8624	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1588.miRNA:8625	agaaaaaaaaguugaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1588.miRNA:8626	gaaaaaaaaguugaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1588.miRNA:8627	aaaaaaaguugaaaaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1588
	uucagagaaaacugauuuuggaacuugaaaguguuugguguucuuuugcuuucccccgggcggaaagggagggagucuaauucaaaauuauuggggccucguuuuucacccggaaagggggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	...((((((.(((((.......(((....)))..))))).))))))..((..((((((((.((((((.((((...((((((........)))))).)))).)))))).)))))...)))..)).....(((((((((((.......)))))))).)))..((((.....((((..((((((((((.((((((((((((((((((((....((((.....)).)))))))))))))))))))))))))))))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.832.0	is_MIRNA
	VAL:	6.23	MeanVal:	100.394298	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacc-cu
            ++++-----++++--++++++++++-++++++++++++++++++++----++|++
            ++++----|++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++||||++-++
    REV:    ccucgugg-uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc----ggaga
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1589.miRNA:8628	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1589.miRNA:8629	aaaaaaaaguugaaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1589.miRNA:8630	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1589.miRNA:8631	agaaaaaaaaguugaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1589.miRNA:8632	gaaaaaaaaguugaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1589.miRNA:8633	aaaaaaaguugaaaaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1589
	uggaacuugaaaguguuugguguucuuuugcuuucccccgggcggaaagggagggagucuaauucaaaauuauuggggccucguuuuucacccggaaagggggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	.((((((((((....))))).)))))....((..((((((((.((((((.((((...((((((........)))))).)))).)))))).)))))...)))..)).....(((((((((((.......)))))))).)))..((((.....((((..((((((((((.((((((((((((((((((((....((((.....)).)))))))))))))))))))))))))))))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.832.1	is_MIRNA
	VAL:	4.82	MeanVal:	77.701752	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccu
            ++++-----++++--++++++++++-++++++++++++++++++++-----+++
            ++++----|++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++|||||+++
    REV:    ccucgugg-uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc-----gga
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1590.miRNA:8634	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1590.miRNA:8635	aaaaaaaaguugaaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1590.miRNA:8636	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1590.miRNA:8637	agaaaaaaaaguugaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1590.miRNA:8638	gaaaaaaaaguugaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1590.miRNA:8639	aaaaaaaguugaaaaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1590
	uggaacuugaaaguguuugguguucuuuugcuuucccccgggcggaaagggagggagucuaauucaaaauuauuggggccucguuuuucacccggaaagggggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	.((((((((((....))))).)))))....((..((((((((.((((((.((((...((((((........)))))).)))).)))))).)))))...)))..)).....(((((((((((.......)))))))).)))..((((.....((((..((((((((((.((((((((((((((((((((.....(((.......))))))))))))))))))))))))))))))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.839.0	is_MIRNA
	VAL:	6.23	MeanVal:	100.394298	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacc-cu
            ++++-----++++--++++++++++-++++++++++++++++++++----++|++
            ++++----|++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++||||++-++
    REV:    ccucgugg-uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc----ggaga
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1591.miRNA:8640	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1591.miRNA:8641	aaaaaaaaguugaaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1591.miRNA:8642	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1591.miRNA:8643	agaaaaaaaaguugaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1591.miRNA:8644	gaaaaaaaaguugaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1591.miRNA:8645	aaaaaaaguugaaaaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1591
	ugaaaguguuugguguucuuuugcuuucccccgggcggaaagggagggagucuaauucaaaauuauuggggccucguuuuucacccggaaagggggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	.(((((...........))))).((..((((((((.((((((.((((...((((((........)))))).)))).)))))).)))))...)))..)).....(((((((((((.......)))))))).)))..((((.....((((..((((((((((.((((((((((((((((((((....((((.....)).)))))))))))))))))))))))))))))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.839.1	is_MIRNA
	VAL:	4.82	MeanVal:	77.701752	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccu
            ++++-----++++--++++++++++-++++++++++++++++++++-----+++
            ++++----|++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++|||||+++
    REV:    ccucgugg-uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc-----gga
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1592.miRNA:8646	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1592.miRNA:8647	aaaaaaaaguugaaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1592.miRNA:8648	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1592.miRNA:8649	agaaaaaaaaguugaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1592.miRNA:8650	gaaaaaaaaguugaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1592.miRNA:8651	aaaaaaaguugaaaaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1592
	ugaaaguguuugguguucuuuugcuuucccccgggcggaaagggagggagucuaauucaaaauuauuggggccucguuuuucacccggaaagggggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	.(((((...........))))).((..((((((((.((((((.((((...((((((........)))))).)))).)))))).)))))...)))..)).....(((((((((((.......)))))))).)))..((((.....((((..((((((((((.((((((((((((((((((((.....(((.......))))))))))))))))))))))))))))))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.861.0	is_MIRNA
	VAL:	6.23	MeanVal:	100.394298	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacc-cu
            ++++-----++++--++++++++++-++++++++++++++++++++----++|++
            ++++----|++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++||||++-++
    REV:    ccucgugg-uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc----ggaga
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1593.miRNA:8652	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1593.miRNA:8653	aaaaaaaaguugaaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1593.miRNA:8654	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1593.miRNA:8655	agaaaaaaaaguugaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1593.miRNA:8656	gaaaaaaaaguugaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1593.miRNA:8657	aaaaaaaguugaaaaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1593
	gcuuucccccgggcggaaagggagggagucuaauucaaaauuauuggggccucguuuuucacccggaaagggggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	.((..((((((((.((((((.((((...((((((........)))))).)))).)))))).)))))...)))..)).....(((((((((((.......)))))))).)))..((((.....((((..((((((((((.((((((((((((((((((((....((((.....)).)))))))))))))))))))))))))))))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.861.1	is_MIRNA
	VAL:	4.82	MeanVal:	77.701752	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccu
            ++++-----++++--++++++++++-++++++++++++++++++++-----+++
            ++++----|++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++|||||+++
    REV:    ccucgugg-uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc-----gga
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1594.miRNA:8658	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1594.miRNA:8659	aaaaaaaaguugaaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1594.miRNA:8660	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1594.miRNA:8661	agaaaaaaaaguugaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1594.miRNA:8662	gaaaaaaaaguugaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1594.miRNA:8663	aaaaaaaguugaaaaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1594
	gcuuucccccgggcggaaagggagggagucuaauucaaaauuauuggggccucguuuuucacccggaaagggggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	.((..((((((((.((((((.((((...((((((........)))))).)))).)))))).)))))...)))..)).....(((((((((((.......)))))))).)))..((((.....((((..((((((((((.((((((((((((((((((((.....(((.......))))))))))))))))))))))))))))))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.868.0	is_MIRNA
	VAL:	6.79	MeanVal:	102.6724	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacc-cu
            ++++--++++++++++-++++++++++++++++++++----++|++
            ++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++||||++-++
    REV:    uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc----ggaga
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1595.miRNA:8664	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1595.miRNA:8665	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1595.miRNA:8666	aaaaaaaaggcccccaaaaag
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1595.miRNA:8667	aaaaaaaggcccccaaaaaga
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1595.miRNA:8668	ugaaaaaaaaaggcccccaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1595.miRNA:8669	aaguugaaaaaaaaaggcccc
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1595
	cccgggcggaaagggagggagucuaauucaaaauuauuggggccucguuuuucacccggaaagggggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcucc
	.(((((.((((((.((((...((((((........)))))).)))).)))))).))))).....((((((((.....)))))))).....(((((((....))))))).......((((..((((((((((.((((((((((((((((((((....((((.....)).)))))))))))))))))))))))))))))))).))))........

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.868.1	is_MIRNA
	VAL:	5.00	MeanVal:	75.639265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccu
            ++++--++++++++++-++++++++++++++++++++-----+++
            ++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++|||||+++
    REV:    uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc-----gga
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1596.miRNA:8670	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1596.miRNA:8671	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1596.miRNA:8672	aaaaaaaaggcccccaaaaag
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1596.miRNA:8673	aaaaaaaggcccccaaaaaga
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1596.miRNA:8674	ugaaaaaaaaaggcccccaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1596.miRNA:8675	aaguugaaaaaaaaaggcccc
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1596
	cccgggcggaaagggagggagucuaauucaaaauuauuggggccucguuuuucacccggaaagggggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcucc
	.(((((.((((((.((((...((((((........)))))).)))).)))))).))))).....((((((((.....)))))))).....(((((((....))))))).......((((..((((((((((.((((((((((((((((((((.....(((.......))))))))))))))))))))))))))))))))).))))........

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.883.0	is_MIRNA
	VAL:	6.79	MeanVal:	102.6724	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacc-cu
            ++++--++++++++++-++++++++++++++++++++----++|++
            ++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++||||++-++
    REV:    uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc----ggaga
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1597.miRNA:8676	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1597.miRNA:8677	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1597.miRNA:8678	aaaaaaaaggcccccaaaaag
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1597.miRNA:8679	aaaaaaaggcccccaaaaaga
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1597.miRNA:8680	ugaaaaaaaaaggcccccaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1597.miRNA:8681	aaguugaaaaaaaaaggcccc
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1597
	agggagucuaauucaaaauuauuggggccucguuuuucacccggaaagggggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	.((((((....(((.......((((((.((((((((((.(((.....)))..))))))))))....))))))...(((((((....))))))).)))...((((..((((((((((.((((((((((((((((((((....((((.....)).)))))))))))))))))))))))))))))))).))))...))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.883.1	is_MIRNA
	VAL:	5.00	MeanVal:	75.639265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccu
            ++++--++++++++++-++++++++++++++++++++-----+++
            ++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++|||||+++
    REV:    uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc-----gga
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1598.miRNA:8682	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1598.miRNA:8683	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1598.miRNA:8684	aaaaaaaaggcccccaaaaag
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1598.miRNA:8685	aaaaaaaggcccccaaaaaga
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1598.miRNA:8686	ugaaaaaaaaaggcccccaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1598.miRNA:8687	aaguugaaaaaaaaaggcccc
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1598
	agggagucuaauucaaaauuauuggggccucguuuuucacccggaaagggggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	.((((((....(((.......((((((.((((((((((.(((.....)))..))))))))))....))))))...(((((((....))))))).)))...((((..((((((((((.((((((((((((((((((((.....(((.......))))))))))))))))))))))))))))))))).))))...))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.906.0	is_MIRNA
	VAL:	6.23	MeanVal:	100.394298	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacc-cu
            ++++-----++++--++++++++++-++++++++++++++++++++----++|++
            ++++----|++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++||||++-++
    REV:    ccucgugg-uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc----ggaga
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1599.miRNA:8688	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1599.miRNA:8689	aaaaaaaaguugaaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1599.miRNA:8690	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1599.miRNA:8691	agaaaaaaaaguugaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1599.miRNA:8692	gaaaaaaaaguugaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1599.miRNA:8693	aaaaaaaguugaaaaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1599
	ggggccucguuuuucacccggaaagggggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	((((.((((((((((.(((.....)))..)))))))))).(((((((.......)))))))..)))).((((.....((((..((((((((((.((((((((((((((((((((....((((.....)).)))))))))))))))))))))))))))))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.906.1	is_MIRNA
	VAL:	6.23	MeanVal:	100.394298	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacc-cu
            ++++-----++++--++++++++++-++++++++++++++++++++----++|++
            ++++----|++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++||||++-++
    REV:    ccucgugg-uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc----ggaga
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1600.miRNA:8694	uugaaaaaaaaaggcccccaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1600.miRNA:8695	aaaaguugaaaaaaaaaggcc
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1600.miRNA:8696	aaaguugaaaaaaaaaggccc
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1600.miRNA:8697	guugaaaaaaaaaggccccca
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1600.miRNA:8698	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1600.miRNA:8699	aaaaaaaaguugaaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1600.miRNA:8700	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1600.miRNA:8701	agaaaaaaaaguugaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1600.miRNA:8702	gaaaaaaaaguugaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1600.miRNA:8703	aaaaaaaguugaaaaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1600
	ggggccucguuuuucacccggaaagggggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	((((....(((((((.(((((.....((((((((.....)))))))).....))))))))))))))))((((.....((((..((((((((((.((((((((((((((((((((....((((.....)).)))))))))))))))))))))))))))))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.906.2	is_MIRNA
	VAL:	4.82	MeanVal:	77.701752	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccu
            ++++-----++++--++++++++++-++++++++++++++++++++-----+++
            ++++----|++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++|||||+++
    REV:    ccucgugg-uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc-----gga
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1601.miRNA:8704	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1601.miRNA:8705	aaaaaaaaguugaaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1601.miRNA:8706	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1601.miRNA:8707	agaaaaaaaaguugaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1601.miRNA:8708	gaaaaaaaaguugaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1601.miRNA:8709	aaaaaaaguugaaaaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1601
	ggggccucguuuuucacccggaaagggggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	((((.((((((((((.(((.....)))..)))))))))).(((((((.......)))))))..)))).((((.....((((..((((((((((.((((((((((((((((((((.....(((.......))))))))))))))))))))))))))))))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.913.0	is_MIRNA
	VAL:	6.23	MeanVal:	100.394298	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacc-cu
            ++++-----++++--++++++++++-++++++++++++++++++++----++|++
            ++++----|++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++||||++-++
    REV:    ccucgugg-uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc----ggaga
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1602.miRNA:8710	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1602.miRNA:8711	aaaaaaaaguugaaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1602.miRNA:8712	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1602.miRNA:8713	agaaaaaaaaguugaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1602.miRNA:8714	gaaaaaaaaguugaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1602.miRNA:8715	aaaaaaaguugaaaaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1602
	cguuuuucacccggaaagggggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	.(((((((.(((((.....((((((((.....)))))))).....))))))))))))....((((.....((((..((((((((((.((((((((((((((((((((....((((.....)).)))))))))))))))))))))))))))))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.913.1	is_MIRNA
	VAL:	4.82	MeanVal:	77.701752	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccu
            ++++-----++++--++++++++++-++++++++++++++++++++-----+++
            ++++----|++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++|||||+++
    REV:    ccucgugg-uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc-----gga
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1603.miRNA:8716	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1603.miRNA:8717	aaaaaaaaguugaaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1603.miRNA:8718	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1603.miRNA:8719	agaaaaaaaaguugaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1603.miRNA:8720	gaaaaaaaaguugaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1603.miRNA:8721	aaaaaaaguugaaaaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1603
	cguuuuucacccggaaagggggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	.(((((((.(((((.....((((((((.....)))))))).....))))))))))))....((((.....((((..((((((((((.((((((((((((((((((((.....(((.......))))))))))))))))))))))))))))))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.924.0	is_MIRNA
	VAL:	6.79	MeanVal:	102.6724	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacc-cu
            ++++--++++++++++-++++++++++++++++++++----++|++
            ++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++||||++-++
    REV:    uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc----ggaga
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1604.miRNA:8722	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1604.miRNA:8723	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1604.miRNA:8724	aaaaaaaaggcccccaaaaag
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1604.miRNA:8725	aaaaaaaggcccccaaaaaga
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1604.miRNA:8726	ugaaaaaaaaaggcccccaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1604.miRNA:8727	aaguugaaaaaaaaaggcccc
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1604
	cggaaagggggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	.(((....((((((((.....)))))))).....(((((((....))))))).......((((..((((((((((.((((((((((((((((((((....((((.....)).)))))))))))))))))))))))))))))))).)))).....))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.924.1	is_MIRNA
	VAL:	5.00	MeanVal:	75.639265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccu
            ++++--++++++++++-++++++++++++++++++++-----+++
            ++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++|||||+++
    REV:    uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc-----gga
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1605.miRNA:8728	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1605.miRNA:8729	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1605.miRNA:8730	aaaaaaaaggcccccaaaaag
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1605.miRNA:8731	aaaaaaaggcccccaaaaaga
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1605.miRNA:8732	ugaaaaaaaaaggcccccaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1605.miRNA:8733	aaguugaaaaaaaaaggcccc
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1605
	cggaaagggggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	.(((....((((((((.....)))))))).....(((((((....))))))).......((((..((((((((((.((((((((((((((((((((.....(((.......))))))))))))))))))))))))))))))))).)))).....))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.932.0	is_MIRNA
	VAL:	6.79	MeanVal:	102.6724	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacc-cu
            ++++--++++++++++-++++++++++++++++++++----++|++
            ++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++||||++-++
    REV:    uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc----ggaga
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1606.miRNA:8734	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1606.miRNA:8735	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1606.miRNA:8736	aaaaaaaaggcccccaaaaag
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1606.miRNA:8737	aaaaaaaggcccccaaaaaga
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1606.miRNA:8738	ugaaaaaaaaaggcccccaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1606.miRNA:8739	aaguugaaaaaaaaaggcccc
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1606
	gggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcucc
	((((((((.....)))))))).....(((((((....))))))).......((((..((((((((((.((((((((((((((((((((....((((.....)).)))))))))))))))))))))))))))))))).))))........

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.932.1	is_MIRNA
	VAL:	5.00	MeanVal:	75.639265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccu
            ++++--++++++++++-++++++++++++++++++++-----+++
            ++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++|||||+++
    REV:    uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc-----gga
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:8740	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:8741	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:8742	aaaaaaaaggcccccaaaaag
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:8743	aaaaaaaggcccccaaaaaga
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:8744	ugaaaaaaaaaggcccccaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1607.miRNA:8745	aaguugaaaaaaaaaggcccc
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1607
	gggggaaaacggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcucc
	((((((((.....)))))))).....(((((((....))))))).......((((..((((((((((.((((((((((((((((((((.....(((.......))))))))))))))))))))))))))))))))).))))........

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.941.0	is_MIRNA
	VAL:	6.23	MeanVal:	100.394298	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacc-cu
            ++++-----++++--++++++++++-++++++++++++++++++++----++|++
            ++++----|++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++||||++-++
    REV:    ccucgugg-uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc----ggaga
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1608.miRNA:8746	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1608.miRNA:8747	aaaaaaaaguugaaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1608.miRNA:8748	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1608.miRNA:8749	agaaaaaaaaguugaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1608.miRNA:8750	gaaaaaaaaguugaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1608.miRNA:8751	aaaaaaaguugaaaaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1608
	cggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	.(((((((((((.......)))))))).)))..((((.....((((..((((((((((.((((((((((((((((((((....((((.....)).)))))))))))))))))))))))))))))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.941.1	is_MIRNA
	VAL:	4.82	MeanVal:	77.701752	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccu
            ++++-----++++--++++++++++-++++++++++++++++++++-----+++
            ++++----|++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++|||||+++
    REV:    ccucgugg-uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc-----gga
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1609.miRNA:8752	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1609.miRNA:8753	aaaaaaaaguugaaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1609.miRNA:8754	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1609.miRNA:8755	agaaaaaaaaguugaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1609.miRNA:8756	gaaaaaaaaguugaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1609.miRNA:8757	aaaaaaaguugaaaaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1609
	cggguuucccccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	.(((((((((((.......)))))))).)))..((((.....((((..((((((((((.((((((((((((((((((((.....(((.......))))))))))))))))))))))))))))))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.950.0	is_MIRNA
	VAL:	5.52	MeanVal:	54.9900866666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacc-cu
            ++++++++++-++++++++++++++++++++----++|++
            ++++++++++|++++++++++++++++++++||||++-++
    REV:    cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc----ggaga
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1610.miRNA:8758	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1610.miRNA:8759	aaaaaaaaggcccccaaaaag
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1610.miRNA:8760	aaaaaaaggcccccaaaaaga
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1610.miRNA:8761	aaaaaaggcccccaaaaagag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1610
	cccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggu
	.(((((..(((((((....))))))).............((((((((((.((((((((((((((((((((....((((.....)).))))))))))))))))))))))))))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.950.1	is_MIRNA
	VAL:	3.78	MeanVal:	37.7178533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccu
            ++++++++++-++++++++++++++++++++-----+++
            ++++++++++|++++++++++++++++++++|||||+++
    REV:    cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc-----gga
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1611.miRNA:8762	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1611.miRNA:8763	aaaaaaaaggcccccaaaaag
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1611.miRNA:8764	aaaaaaaggcccccaaaaaga
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1611.miRNA:8765	aaaaaaggcccccaaaaagag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1611
	cccaaaacccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggu
	.(((((..(((((((....))))))).............((((((((((.((((((((((((((((((((.....(((.......)))))))))))))))))))))))))))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.957.0	is_MIRNA
	VAL:	6.79	MeanVal:	102.6724	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacc-cu
            ++++--++++++++++-++++++++++++++++++++----++|++
            ++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++||||++-++
    REV:    uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc----ggaga
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1612.miRNA:8766	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1612.miRNA:8767	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1612.miRNA:8768	aaaaaaaaggcccccaaaaag
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1612.miRNA:8769	aaaaaaaggcccccaaaaaga
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1612.miRNA:8770	ugaaaaaaaaaggcccccaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1612.miRNA:8771	aaguugaaaaaaaaaggcccc
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1612
	cccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcucc
	.(((((((....))))))).......((((..((((((((((.((((((((((((((((((((....((((.....)).)))))))))))))))))))))))))))))))).))))........

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.957.1	is_MIRNA
	VAL:	5.00	MeanVal:	75.639265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccu
            ++++--++++++++++-++++++++++++++++++++-----+++
            ++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++|||||+++
    REV:    uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc-----gga
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1613.miRNA:8772	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1613.miRNA:8773	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1613.miRNA:8774	aaaaaaaaggcccccaaaaag
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1613.miRNA:8775	aaaaaaaggcccccaaaaaga
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1613.miRNA:8776	ugaaaaaaaaaggcccccaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1613.miRNA:8777	aaguugaaaaaaaaaggcccc
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1613
	cccgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcucc
	.(((((((....))))))).......((((..((((((((((.((((((((((((((((((((.....(((.......))))))))))))))))))))))))))))))))).))))........

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.959.0	is_MIRNA
	VAL:	6.23	MeanVal:	100.394298	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacc-cu
            ++++-----++++--++++++++++-++++++++++++++++++++----++|++
            ++++----|++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++||||++-++
    REV:    ccucgugg-uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc----ggaga
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1614.miRNA:8778	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1614.miRNA:8779	aaaaaaaaguugaaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1614.miRNA:8780	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1614.miRNA:8781	agaaaaaaaaguugaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1614.miRNA:8782	gaaaaaaaaguugaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1614.miRNA:8783	aaaaaaaguugaaaaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1614
	cgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	.(((((....)))))((((.....((((..((((((((((.((((((((((((((((((((....((((.....)).)))))))))))))))))))))))))))))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.959.1	is_MIRNA
	VAL:	4.82	MeanVal:	77.701752	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccu
            ++++-----++++--++++++++++-++++++++++++++++++++-----+++
            ++++----|++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++|||||+++
    REV:    ccucgugg-uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc-----gga
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1615.miRNA:8784	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1615.miRNA:8785	aaaaaaaaguugaaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1615.miRNA:8786	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1615.miRNA:8787	agaaaaaaaaguugaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1615.miRNA:8788	gaaaaaaaaguugaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1615.miRNA:8789	aaaaaaaguugaaaaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1615
	cgggggaaaacccccggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	.(((((....)))))((((.....((((..((((((((((.((((((((((((((((((((.....(((.......))))))))))))))))))))))))))))))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.973.0	is_MIRNA
	VAL:	6.23	MeanVal:	100.394298	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacc-cu
            ++++-----++++--++++++++++-++++++++++++++++++++----++|++
            ++++----|++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++||||++-++
    REV:    ccucgugg-uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc----ggaga
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1616.miRNA:8790	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1616.miRNA:8791	aaaaaaaaguugaaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1616.miRNA:8792	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1616.miRNA:8793	agaaaaaaaaguugaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1616.miRNA:8794	gaaaaaaaaguugaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1616.miRNA:8795	aaaaaaaguugaaaaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1616
	cggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	.((((.....((((..((((((((((.((((((((((((((((((((....((((.....)).)))))))))))))))))))))))))))))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.973.1	is_MIRNA
	VAL:	4.82	MeanVal:	77.701752	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccu
            ++++-----++++--++++++++++-++++++++++++++++++++-----+++
            ++++----|++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++|||||+++
    REV:    ccucgugg-uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc-----gga
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1617.miRNA:8796	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1617.miRNA:8797	aaaaaaaaguugaaaaaaaaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1617.miRNA:8798	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1617.miRNA:8799	agaaaaaaaaguugaaaaaaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1617.miRNA:8800	gaaaaaaaaguugaaaaaaaa
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1617.miRNA:8801	aaaaaaaguugaaaaaaaaag
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1617
	cggagaaaaaaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuuggugcuccc
	.((((.....((((..((((((((((.((((((((((((((((((((.....(((.......))))))))))))))))))))))))))))))))).))))....)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.982.0	is_MIRNA
	VAL:	6.79	MeanVal:	102.6724	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacc-cu
            ++++--++++++++++-++++++++++++++++++++----++|++
            ++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++||||++-++
    REV:    uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc----ggaga
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1618.miRNA:8802	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1618.miRNA:8803	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1618.miRNA:8804	aaaaaaaaggcccccaaaaag
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1618.miRNA:8805	aaaaaaaggcccccaaaaaga
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1618.miRNA:8806	ugaaaaaaaaaggcccccaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1618.miRNA:8807	aaguugaaaaaaaaaggcccc
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1618
	aaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuug
	.((((..((((((((((.((((((((((((((((((((....((((.....)).)))))))))))))))))))))))))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.982.1	is_MIRNA
	VAL:	5.00	MeanVal:	75.639265	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccu
            ++++--++++++++++-++++++++++++++++++++-----+++
            ++++-|++++++++++|++++++++++++++++++++|||||+++
    REV:    uuucu-cuuuuuuuuu-uggggguuuuuuuuucgccc-----gga
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1619.miRNA:8808	aaaaaaaaaggcccccaaaaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1619.miRNA:8809	gaaaaaaaaaggcccccaaaa
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1619.miRNA:8810	aaaaaaaaggcccccaaaaag
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1619.miRNA:8811	aaaaaaaggcccccaaaaaga
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1619.miRNA:8812	ugaaaaaaaaaggcccccaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1619.miRNA:8813	aaguugaaaaaaaaaggcccc
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1619
	aaaaguugaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucuuug
	.((((..((((((((((.((((((((((((((((((((.....(((.......))))))))))))))))))))))))))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.989.0	is_MIRNA
	VAL:	3.78	MeanVal:	53.5213413333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ga-aaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacc-cu
            ++|+++++++++++++++++++++++++++++----++|++
            ++-+++++++++++++++++++++++++++++||||++-++
    REV:    cucuuuuuuuuuuggggguuuuuuuuucgccc----ggaga
               *********************	4:::24	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1620.miRNA:8814	aaaaaaaaggcccccaaaaag
                *********************	5:::25	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1620.miRNA:8815	aaaaaaaggcccccaaaaaga
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1620.miRNA:8816	a-aaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1620.miRNA:8817	-aaaaaaaaggcccccaaaaa
                 *********************	6:::26	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1620.miRNA:8818	aaaaaaggcccccaaaaagag
                  *********************	7:::27	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1620.miRNA:8819	aaaaaggcccccaaaaagagg
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1620
	gaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucu
	(((((((((((((((((((((((((((((((....((((.....)).))))))))))))))))))))))))))))))).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.989.1	is_MIRNA
	VAL:	2.62	MeanVal:	37.14122	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ga-aaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccu
            ++|+++++++++++++++++++++++++++++-----+++
            ++-+++++++++++++++++++++++++++++|||||+++
    REV:    cucuuuuuuuuuuggggguuuuuuuuucgccc-----gga
               *********************	4:::24	3--23	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1621.miRNA:8820	aaaaaaaaggcccccaaaaag
                *********************	5:::25	4--24	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1621.miRNA:8821	aaaaaaaggcccccaaaaaga
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1621.miRNA:8822	a-aaaaaaaaggcccccaaaa
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1621.miRNA:8823	-aaaaaaaaggcccccaaaaa
                 *********************	6:::26	5--25	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1621.miRNA:8824	aaaaaaggcccccaaaaagag
                  *********************	7:::27	6--26	>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1621.miRNA:8825	aaaaaggcccccaaaaagagg
>>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1621
	gaaaaaaaaaggcccccaaaaagagggcggggaaacccuaaaaaagaggcccgcuuuuuuuuuggggguuuuuuuuuucucu
	(((((((((((((((((((((((((((((((.....(((.......)))))))))))))))))))))))))))))))).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.890.0	is_MIRNA
	VAL:	3.65	MeanVal:	43.345978	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugaaaucccauucuuucccaauaaucccggg-gggggaaac--aaggaaaaaa-aaaauuccaccuuuuacaacca
            ++-++++++++-----------------+++++|++++++---||+++-------|+++++++++++++++----+++
            ++-++++++++----------|||||||+++++-++++++-----+++--------+++++++++++++++---|+++
    REV:    cuccuuuagggguaaaaaaaa-------gguccacccccucgaaauucaaaaacaauuuuaaggugggaaggag-ggu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1622.miRNA:8826	augaaaucccauucuuuccca
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1622.miRNA:8827	ugaaaucccauucuuucccaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1622.miRNA:8828	gaaaucccauucuuucccaau
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1622.miRNA:8829	aaaucccauucuuucccaaua
>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1622
	cccuaaaaugaugaaaucccauucuuucccaauaaucccggggggggaaacaaggaaaaaaaaaauuccaccuuuuacaaccacaaaccccccgggguguuaauuaaaggucuccaggaaaggaaaagaaaaauuacaaaaugggaggaaggguggaauuuuaacaaaaacuuaaagcucccccaccuggaaaaaaaauggggauuuccucugguucuuuucuuuuuucgguguggcaacacgccgcggauauuagga
	.(((((...((.((((((((.................(((((((((((...(((.......(((((((((((((((....(((...((((....))))..............(((......))).................)))...)))))))))))))))........))).....)))))).)))))..........)))))))).)).............((..(((((((....)))))))..))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.890.1	is_MIRNA
	VAL:	2.73	MeanVal:	26.406713	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggg-gggggaaac--aaggaaaaaa-aaaauuccaccuuuuacaacca
            +++++|++++++---||+++-------|+++++++++++++++----+++
            +++++-++++++-----+++--------+++++++++++++++---|+++
    REV:    gguccacccccucgaaauucaaaaacaauuuuaaggugggaaggag-ggu
                                     *********************	26:::46	23--42	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1623.miRNA:8830	aa-aaaauuccaccuuuuaca
                                    *********************	25:::45	22--41	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1623.miRNA:8831	aaa-aaaauuccaccuuuuac
                                        *********************	29:::49	25--45	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1623.miRNA:8832	aaaauuccaccuuuuacaacc
                                         *********************	30:::50	26--46	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1623.miRNA:8833	aaauuccaccuuuuacaacca
                             *********************	18:::38	15--34	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1623.miRNA:8834	aaggaaaaaa-aaaauuccac
                                       *********************	28:::48	25--44	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1623.miRNA:8835	-aaaauuccaccuuuuacaac
>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1623
	cccuaaaaugaugaaaucccauucuuucccaauaaucccggggggggaaacaaggaaaaaaaaaauuccaccuuuuacaaccacaaaccccccgggguguuaauuaaaggucuccaggaaaggaaaagaaaaauuacaaaaugggaggaaggguggaauuuuaacaaaaacuuaaagcucccccaccuggaaaaaaaauggggauuuccucugguucuuuucuuuuuucgguguggcaacacgccgcggauauuagga
	.(((((...((.((((((((....((.......))..(((((((((((...(((.......(((((((((((((((....(((...((((....))))..............(((......))).................)))...)))))))))))))))........))).....)))))).)))))..........)))))))).)).............((..(((((((....)))))))..))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.899.0	is_MIRNA
	VAL:	3.65	MeanVal:	43.345978	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugaaaucccauucuuucccaauaaucccggg-gggggaaac--aaggaaaaaa-aaaauuccaccuuuuacaacca
            ++-++++++++-----------------+++++|++++++---||+++-------|+++++++++++++++----+++
            ++-++++++++----------|||||||+++++-++++++-----+++--------+++++++++++++++---|+++
    REV:    cuccuuuagggguaaaaaaaa-------gguccacccccucgaaauucaaaaacaauuuuaaggugggaaggag-ggu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1624.miRNA:8836	augaaaucccauucuuuccca
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1624.miRNA:8837	ugaaaucccauucuuucccaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1624.miRNA:8838	gaaaucccauucuuucccaau
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1624.miRNA:8839	aaaucccauucuuucccaaua
>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1624
	gaugaaaucccauucuuucccaauaaucccggggggggaaacaaggaaaaaaaaaauuccaccuuuuacaaccacaaaccccccgggguguuaauuaaaggucuccaggaaaggaaaagaaaaauuacaaaaugggaggaaggguggaauuuuaacaaaaacuuaaagcucccccaccuggaaaaaaaauggggauuuccucugguucuuuucuuuuuucgguguggcaacacgccgcggauauuaggaaaa
	((.((((((((.................(((((((((((...(((.......(((((((((((((((....(((...((((....))))..............(((......))).................)))...)))))))))))))))........))).....)))))).)))))..........)))))))).))......((((((.((..(((((((....)))))))..))....)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.899.1	is_MIRNA
	VAL:	2.73	MeanVal:	26.406713	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggg-gggggaaac--aaggaaaaaa-aaaauuccaccuuuuacaacca
            +++++|++++++---||+++-------|+++++++++++++++----+++
            +++++-++++++-----+++--------+++++++++++++++---|+++
    REV:    gguccacccccucgaaauucaaaaacaauuuuaaggugggaaggag-ggu
                                     *********************	26:::46	23--42	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1625.miRNA:8840	aa-aaaauuccaccuuuuaca
                                    *********************	25:::45	22--41	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1625.miRNA:8841	aaa-aaaauuccaccuuuuac
                                        *********************	29:::49	25--45	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1625.miRNA:8842	aaaauuccaccuuuuacaacc
                                         *********************	30:::50	26--46	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1625.miRNA:8843	aaauuccaccuuuuacaacca
                             *********************	18:::38	15--34	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1625.miRNA:8844	aaggaaaaaa-aaaauuccac
                                       *********************	28:::48	25--44	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1625.miRNA:8845	-aaaauuccaccuuuuacaac
>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1625
	gaugaaaucccauucuuucccaauaaucccggggggggaaacaaggaaaaaaaaaauuccaccuuuuacaaccacaaaccccccgggguguuaauuaaaggucuccaggaaaggaaaagaaaaauuacaaaaugggaggaaggguggaauuuuaacaaaaacuuaaagcucccccaccuggaaaaaaaauggggauuuccucugguucuuuucuuuuuucgguguggcaacacgccgcggauauuaggaaaa
	((.((((((((....((.......))..(((((((((((...(((.......(((((((((((((((....(((...((((....))))..............(((......))).................)))...)))))))))))))))........))).....)))))).)))))..........)))))))).))......((((((.((..(((((((....)))))))..))....)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.913.0	is_MIRNA
	VAL:	4.27	MeanVal:	45.053742	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggaaacaaggaaaaaa-aaaauuccaccuuuuacaacca
            +++++++----+++-------|+++++++++++++++----+++
            +++++++----+++--------+++++++++++++++---|+++
    REV:    cccccucgaaauucaaaaacaauuuuaaggugggaaggag-ggu
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1626.miRNA:8846	caaggaaaaaa-aaaauucca
                               *********************	20:::40	20--39	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1626.miRNA:8847	aa-aaaauuccaccuuuuaca
                              *********************	19:::39	19--38	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1626.miRNA:8848	aaa-aaaauuccaccuuuuac
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1626.miRNA:8849	acaaggaaaaaa-aaaauucc
                                  *********************	23:::43	22--42	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1626.miRNA:8850	aaaauuccaccuuuuacaacc
                                   *********************	24:::44	23--43	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1626.miRNA:8851	aaauuccaccuuuuacaacca
>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1626
	cuuucccaauaaucccggggggggaaacaaggaaaaaaaaaauuccaccuuuuacaaccacaaaccccccgggguguuaauuaaaggucuccaggaaaggaaaagaaaaauuacaaaaugggaggaaggguggaauuuuaacaaaaacuuaaagcucccccaccuggaaaaaaaauggggauuuccucugguucuuuucuuuuuucgguguggcaacacgccgcggauauuaggaaaa
	.(((((.(((.((((..(((((((....(((.......(((((((((((((((....(((...((((....))))..............(((......))).................)))...)))))))))))))))........)))....)))))))....((((((.((..((((....))))...)).)))))).....(((((((....))))))).))))))).))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.926.0	is_MIRNA
	VAL:	2.73	MeanVal:	26.406713	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggg-gggggaaac--aaggaaaaaa-aaaauuccaccuuuuacaacca
            +++++|++++++---||+++-------|+++++++++++++++----+++
            +++++-++++++-----+++--------+++++++++++++++---|+++
    REV:    gguccacccccucgaaauucaaaaacaauuuuaaggugggaaggag-ggu
                                     *********************	26:::46	23--42	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1627.miRNA:8852	aa-aaaauuccaccuuuuaca
                                    *********************	25:::45	22--41	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1627.miRNA:8853	aaa-aaaauuccaccuuuuac
                                        *********************	29:::49	25--45	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1627.miRNA:8854	aaaauuccaccuuuuacaacc
                                         *********************	30:::50	26--46	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1627.miRNA:8855	aaauuccaccuuuuacaacca
                             *********************	18:::38	15--34	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1627.miRNA:8856	aaggaaaaaa-aaaauuccac
                                       *********************	28:::48	25--44	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1627.miRNA:8857	-aaaauuccaccuuuuacaac
>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1627
	cccggggggggaaacaaggaaaaaaaaaauuccaccuuuuacaaccacaaaccccccgggguguuaauuaaaggucuccaggaaaggaaaagaaaaauuacaaaaugggaggaaggguggaauuuuaacaaaaacuuaaagcucccccaccuggaaaaaaaauggggauuuccucugguucuuuucuuuuuucgguguggcaacacgccgcggauauuaggaaaa
	.(((((((((((...(((.......(((((((((((((((....(((...((((....))))..............(((......))).................)))...)))))))))))))))........))).....)))))).))))).........((((....))))......((((((.((..(((((((....)))))))..))....)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.930.0	is_MIRNA
	VAL:	4.27	MeanVal:	45.053742	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggaaacaaggaaaaaa-aaaauuccaccuuuuacaacca
            +++++++----+++-------|+++++++++++++++----+++
            +++++++----+++--------+++++++++++++++---|+++
    REV:    cccccucgaaauucaaaaacaauuuuaaggugggaaggag-ggu
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1628.miRNA:8858	caaggaaaaaa-aaaauucca
                               *********************	20:::40	20--39	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1628.miRNA:8859	aa-aaaauuccaccuuuuaca
                              *********************	19:::39	19--38	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1628.miRNA:8860	aaa-aaaauuccaccuuuuac
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1628.miRNA:8861	acaaggaaaaaa-aaaauucc
                                  *********************	23:::43	22--42	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1628.miRNA:8862	aaaauuccaccuuuuacaacc
                                   *********************	24:::44	23--43	>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1628.miRNA:8863	aaauuccaccuuuuacaacca
>>LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1628
	gggggggaaacaaggaaaaaaaaaauuccaccuuuuacaaccacaaaccccccgggguguuaauuaaaggucuccaggaaaggaaaagaaaaauuacaaaaugggaggaaggguggaauuuuaacaaaaacuuaaagcucccccaccuggaaaaaaaauggggauuuccucugguucuuuucuuuuuucgguguggcaacacgccgcggauauuagga
	(((((((....(((.......(((((((((((((((....(((...((((....))))..............(((......))).................)))...)))))))))))))))........)))....))))))).(((((((((.((..((((....))))...)).)))))..((..(((((((....)))))))..))...)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.260.1	is_MIRNA
	VAL:	2.92	MeanVal:	8.07273683333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaucccccu-gggccccuuggggggaggacgggcccaaccc
            +++-++++++-|+++++++++++++++-++--+++--+++-++
            +++-++++++--+++++++++++++++|++-|+++--+++-++
    REV:    cuucaggggguccccggggaacccccc-ccc-cccuuguucgg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1629.miRNA:8864	aaaucccccu-gggccccuug
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1629.miRNA:8865	uuggggggaggacgggcccaa
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1629.miRNA:8866	aaucccccu-gggccccuugg
>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1629
	ggcggccccuggggggggaccucccccccuuuccccuuugcggcggccuccaguucccccuucuucuucucccggaaacgaaaucccccugggccccuuggggggaggacgggcccaaccccaacggggacccuuuuccccaggaucuugccccuucccggcuuguuccccccccccccaaggggccccugggggacuucccaaacccgcccggggccccccgggaaaaacuugggcggc
	((.((((((.((((((((....))))))))...........)).)))).))....(((((.........((((((....(((.((((((.(((((((((((((((.((..(((..(((.((....(((((......))))).(((..........))).)).)))..))).)))))))))))))))))..)))))).))).....(((....))).....)))))).......))).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.269.0	is_MIRNA
	VAL:	1.76	MeanVal:	5.213063	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggaaac--gaaaucccccu-gggccccuuggggggagg
            +++----||+++-++++++-|+++++++++++++++-++
            +++------+++-++++++--+++++++++++++++|++
    REV:    gcccaaacccuucaggggguccccggggaacccccc-cc
                      *********************	11:::31	9--28	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1630.miRNA:8867	aaaucccccu-gggccccuug
                     *********************	10:::30	8--27	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1630.miRNA:8868	gaaaucccccu-gggccccuu
                       *********************	12:::32	10--29	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1630.miRNA:8869	aaucccccu-gggccccuugg
>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1630
	uggggggggaccucccccccuuuccccuuugcggcggccuccaguucccccuucuucuucucccggaaacgaaaucccccugggccccuuggggggaggacgggcccaaccccaacggggacccuuuuccccaggaucuugccccuucccggcuuguuccccccccccccaaggggccccugggggacuucccaaacccgcccggggccccccgggaaaaacuugggcggcu
	.((((((((....))))))))...........(((.((((..((((.................(((....(((.((((((.(((((((((((((((.((..(((......)))...(((((......))))).(((....(((.......)))....)))..)))))))))))))))))..)))))).)))......)))((((((....))))))...)))).)))).)))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.269.1	is_MIRNA
	VAL:	1.83	MeanVal:	6.991282	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggaaac--gaaaucccccu-gggccccuuggggggaggacgggcccaaccc
            +++----||+++-++++++-|+++++++++++++++-++--+++--+++-++
            +++------+++-++++++--+++++++++++++++|++-|+++--+++-++
    REV:    gcccaaacccuucaggggguccccggggaacccccc-ccc-cccuuguucgg
                     *********************	10:::30	8--27	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1631.miRNA:8870	gaaaucccccu-gggccccuu
                      *********************	11:::31	9--28	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1631.miRNA:8871	aaaucccccu-gggccccuug
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1631.miRNA:8872	uuggggggaggacgggcccaa
                       *********************	12:::32	10--29	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1631.miRNA:8873	aaucccccu-gggccccuugg
>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1631
	uggggggggaccucccccccuuuccccuuugcggcggccuccaguucccccuucuucuucucccggaaacgaaaucccccugggccccuuggggggaggacgggcccaaccccaacggggacccuuuuccccaggaucuugccccuucccggcuuguuccccccccccccaaggggccccugggggacuucccaaacccgcccggggccccccgggaaaaacuugggcggcu
	.((((((((....))))))))...........(((.((((..((((.................(((....(((.((((((.(((((((((((((((.((..(((..(((.((....(((((......))))).(((..........))).)).)))..))).)))))))))))))))))..)))))).)))......)))((((((....))))))...)))).)))).)))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.310.0	is_MIRNA
	VAL:	1.76	MeanVal:	5.213063	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggaaac--gaaaucccccu-gggccccuuggggggagg
            +++----||+++-++++++-|+++++++++++++++-++
            +++------+++-++++++--+++++++++++++++|++
    REV:    gcccaaacccuucaggggguccccggggaacccccc-cc
                      *********************	11:::31	9--28	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1632.miRNA:8874	aaaucccccu-gggccccuug
                     *********************	10:::30	8--27	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1632.miRNA:8875	gaaaucccccu-gggccccuu
                       *********************	12:::32	10--29	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1632.miRNA:8876	aaucccccu-gggccccuugg
>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1632
	caguucccccuucuucuucucccggaaacgaaaucccccugggccccuuggggggaggacgggcccaaccccaacggggacccuuuuccccaggaucuugccccuucccggcuuguuccccccccccccaaggggccccugggggacuucccaaacccgcccggggccccccgggaaaaacuugggcggcu
	.(((..(((.............(((....(((.((((((.(((((((((((((((.((..(((......)))...(((((......))))).(((....(((.......)))....)))..)))))))))))))))))..)))))).)))......)))((((((....))))))........)))..)))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.310.1	is_MIRNA
	VAL:	1.83	MeanVal:	6.991282	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggaaac--gaaaucccccu-gggccccuuggggggaggacgggcccaaccc
            +++----||+++-++++++-|+++++++++++++++-++--+++--+++-++
            +++------+++-++++++--+++++++++++++++|++-|+++--+++-++
    REV:    gcccaaacccuucaggggguccccggggaacccccc-ccc-cccuuguucgg
                     *********************	10:::30	8--27	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1633.miRNA:8877	gaaaucccccu-gggccccuu
                      *********************	11:::31	9--28	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1633.miRNA:8878	aaaucccccu-gggccccuug
                                        *********************	29:::49	26--46	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1633.miRNA:8879	uuggggggaggacgggcccaa
                       *********************	12:::32	10--29	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1633.miRNA:8880	aaucccccu-gggccccuugg
>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1633
	caguucccccuucuucuucucccggaaacgaaaucccccugggccccuuggggggaggacgggcccaaccccaacggggacccuuuuccccaggaucuugccccuucccggcuuguuccccccccccccaaggggccccugggggacuucccaaacccgcccggggccccccgggaaaaacuugggcggcu
	.(((..(((.............(((....(((.((((((.(((((((((((((((.((..(((..(((.((....(((((......))))).(((..........))).)).)))..))).)))))))))))))))))..)))))).)))......)))((((((....))))))........)))..)))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.314.0	is_MIRNA
	VAL:	2.92	MeanVal:	8.07273683333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaucccccu-gggccccuuggggggaggacgggcccaaccc
            +++-++++++-|+++++++++++++++-++--+++--+++-++
            +++-++++++--+++++++++++++++|++-|+++--+++-++
    REV:    cuucaggggguccccggggaacccccc-ccc-cccuuguucgg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1634.miRNA:8881	aaaucccccu-gggccccuug
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1634.miRNA:8882	uuggggggaggacgggcccaa
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1634.miRNA:8883	aaucccccu-gggccccuugg
>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1634
	ucccccuucuucuucucccggaaacgaaaucccccugggccccuuggggggaggacgggcccaaccccaacggggacccuuuuccccaggaucuugccccuucccggcuuguuccccccccccccaaggggccccugggggacuucccaaacccgcccggggccccccgggaaaaacuugggcggc
	.(((((.........((((((....(((.((((((.(((((((((((((((.((..(((..(((.((....(((((......))))).(((..........))).)).)))..))).)))))))))))))))))..)))))).))).....(((....))).....)))))).......))).)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.338.0	is_MIRNA
	VAL:	3.46	MeanVal:	4.39466977777778	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaucccccu-gggccccuuggggggagg
            +++-++++++-|+++++++++++++++-++
            +++-++++++--+++++++++++++++|++
    REV:    cuucaggggguccccggggaacccccc-cc
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1635.miRNA:8884	aaaucccccu-gggccccuug
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1635.miRNA:8885	aaucccccu-gggccccuugg
>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1635
	cgaaaucccccugggccccuuggggggaggacgggcccaaccccaacggggacccuuuuccccaggaucuugccccuucccggcuuguuccccccccccccaaggggccccugggggacuucccaaacccgcccggggccccccgggaaaaacuugggcggc
	.(((.((((((.(((((((((((((((.((..(((......)))...(((((......))))).(((....(((.......)))....)))..)))))))))))))))))..)))))).)))......(((((((((.(((...))).....))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.338.1	is_MIRNA
	VAL:	2.92	MeanVal:	8.07273683333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaucccccu-gggccccuuggggggaggacgggcccaaccc
            +++-++++++-|+++++++++++++++-++--+++--+++-++
            +++-++++++--+++++++++++++++|++-|+++--+++-++
    REV:    cuucaggggguccccggggaacccccc-ccc-cccuuguucgg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1636.miRNA:8886	aaaucccccu-gggccccuug
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1636.miRNA:8887	uuggggggaggacgggcccaa
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1636.miRNA:8888	aaucccccu-gggccccuugg
>>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.Lu0910.pre-miRNA:1636
	cgaaaucccccugggccccuuggggggaggacgggcccaaccccaacggggacccuuuuccccaggaucuugccccuucccggcuuguuccccccccccccaaggggccccugggggacuucccaaacccgcccggggccccccgggaaaaacuugggcggc
	.(((.((((((.(((((((((((((((.((..(((..(((.((....(((((......))))).(((..........))).)).)))..))).)))))))))))))))))..)))))).)))......(((((((((.(((...))).....))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.764.0	is_MIRNA
	VAL:	1.30	MeanVal:	4.61713	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaa-uuuuuucagaag-ucu--ugggauuuaggggggccccccc-ccaaa
            ++---|++++++++++--|+++||++++-----++++--+++++--|+++++
            ++----++++++++++---+++--++++|||||++++--+++++---+++++
    REV:    ccaaaaagaaaaguuucugagaaaaccc-----ccccuugggggaaagguuu
                                           *********************	32:::52	28--47	>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1637.miRNA:8889	uaggggggccccccc-ccaaa
                  *********************	7:::27	6--23	>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1637.miRNA:8890	uuuuuucagaag-ucu--ugg
                   *********************	8:::28	7--24	>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1637.miRNA:8891	uuuuucagaag-ucu--uggg
                    *********************	9:::29	8--25	>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1637.miRNA:8892	uuuucagaag-ucu--uggga
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1637.miRNA:8893	ggaa-uuuuuucagaag-ucu
>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1637
	ggggaaaaaauuuaacccuggcggggaauaccggggaaacccuccgggccgguccggagggaacggggaaaaccuccccccaaaaaaaaaggggaauuaacaaaugcccagggaauuuuuucagaagucuugggauuuaggggggcccccccccaaaaauaaagguuuggaaaggggguucccccccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccccccaaaccccggccacaaccccc
	((((...........(((.....)))....((((((...(((((((((....)))))))))...((((......(((((...........)))))...............((...((((((((((..(((((((.....((((..(((((..(((((........)))))...)))))..))))))))..)))...))))))))))....))))))...))))))......)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.783.1	is_MIRNA
	VAL:	1.30	MeanVal:	4.61713	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaa-uuuuuucagaag-ucu--ugggauuuaggggggccccccc-ccaaa
            ++---|++++++++++--|+++||++++-----++++--+++++--|+++++
            ++----++++++++++---+++--++++|||||++++--+++++---+++++
    REV:    ccaaaaagaaaaguuucugagaaaaccc-----ccccuugggggaaagguuu
                                           *********************	32:::52	28--47	>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1638.miRNA:8894	uaggggggccccccc-ccaaa
                  *********************	7:::27	6--23	>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1638.miRNA:8895	uuuuuucagaag-ucu--ugg
                   *********************	8:::28	7--24	>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1638.miRNA:8896	uuuuucagaag-ucu--uggg
                    *********************	9:::29	8--25	>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1638.miRNA:8897	uuuucagaag-ucu--uggga
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1638.miRNA:8898	ggaa-uuuuuucagaag-ucu
>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1638
	ggcggggaauaccggggaaacccuccgggccgguccggagggaacggggaaaaccuccccccaaaaaaaaaggggaauuaacaaaugcccagggaauuuuuucagaagucuugggauuuaggggggcccccccccaaaaauaaagguuuggaaaggggguucccccccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccccccaaaccccggccacaacccccc
	((.((((....((((((...(((((((((....)))))))))...((((......(((((...........)))))...............((...((((((((((..(((((((.....((((..(((((..(((((........)))))...)))))..))))))))..)))...))))))))))....))))))...))))))......))))))

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.785.0	is_MIRNA
	VAL:	1.30	MeanVal:	4.61713	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaa-uuuuuucagaag-ucu--ugggauuuaggggggccccccc-ccaaa
            ++---|++++++++++--|+++||++++-----++++--+++++--|+++++
            ++----++++++++++---+++--++++|||||++++--+++++---+++++
    REV:    ccaaaaagaaaaguuucugagaaaaccc-----ccccuugggggaaagguuu
                                           *********************	32:::52	28--47	>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1639.miRNA:8899	uaggggggccccccc-ccaaa
                  *********************	7:::27	6--23	>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1639.miRNA:8900	uuuuuucagaag-ucu--ugg
                   *********************	8:::28	7--24	>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1639.miRNA:8901	uuuuucagaag-ucu--uggg
                    *********************	9:::29	8--25	>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1639.miRNA:8902	uuuucagaag-ucu--uggga
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1639.miRNA:8903	ggaa-uuuuuucagaag-ucu
>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1639
	cggggaauaccggggaaacccuccgggccgguccggagggaacggggaaaaccuccccccaaaaaaaaaggggaauuaacaaaugcccagggaauuuuuucagaagucuugggauuuaggggggcccccccccaaaaauaaagguuuggaaaggggguucccccccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccccccaaaccccggccacaaccccc
	.((((....((((((...(((((((((....)))))))))...((((......(((((...........)))))...............((...((((((((((..(((((((.....((((..(((((..(((((........)))))...)))))..))))))))..)))...))))))))))....))))))...))))))......)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.793.0	is_MIRNA
	VAL:	1.30	MeanVal:	4.61713	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaa-uuuuuucagaag-ucu--ugggauuuaggggggccccccc-ccaaa
            ++---|++++++++++--|+++||++++-----++++--+++++--|+++++
            ++----++++++++++---+++--++++|||||++++--+++++---+++++
    REV:    ccaaaaagaaaaguuucugagaaaaccc-----ccccuugggggaaagguuu
                                           *********************	32:::52	28--47	>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1640.miRNA:8904	uaggggggccccccc-ccaaa
                  *********************	7:::27	6--23	>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1640.miRNA:8905	uuuuuucagaag-ucu--ugg
                   *********************	8:::28	7--24	>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1640.miRNA:8906	uuuuucagaag-ucu--uggg
                    *********************	9:::29	8--25	>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1640.miRNA:8907	uuuucagaag-ucu--uggga
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1640.miRNA:8908	ggaa-uuuuuucagaag-ucu
>>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.Lu0910.pre-miRNA:1640
	accggggaaacccuccgggccgguccggagggaacggggaaaaccuccccccaaaaaaaaaggggaauuaacaaaugcccagggaauuuuuucagaagucuugggauuuaggggggcccccccccaaaaauaaagguuuggaaaggggguucccccccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccccccaaaccccggc
	.((((((...(((((((((....)))))))))...((((......(((((...........)))))...............((...((((((((((..(((((((.....((((..(((((..(((((........)))))...)))))..))))))))..)))...))))))))))....))))))...)))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-266-A01-19NOV2007-015--.655.0	is_MIRNA
	VAL:	4.70	MeanVal:	22.205712	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggguuuugccccugggauuuuugg
            ++++++++-+++++++-------+++++++
            ++++++++-+++++++---||||+++++++
    REV:    ccccccccaaaaacggaaa----aaaagcc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSHE1NG-RP-266-A01-19NOV2007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1641.miRNA:8909	ggguuuugccccugggauuuu
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSHE1NG-RP-266-A01-19NOV2007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1641.miRNA:8910	uuuugccccugggauuuuugg
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSHE1NG-RP-266-A01-19NOV2007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1641.miRNA:8911	gggguuuugccccugggauuu
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSHE1NG-RP-266-A01-19NOV2007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1641.miRNA:8912	gguuuugccccugggauuuuu
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSHE1NG-RP-266-A01-19NOV2007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1641.miRNA:8913	guuuugccccugggauuuuug
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-266-A01-19NOV2007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1641.miRNA:8914	ggggguuuugccccugggauu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-266-A01-19NOV2007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1641.miRNA:8915	gggggggguuuugccccuggg
>>LUSHE1NG-RP-266-A01-19NOV2007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1641
	ggggggggguuuugccccugggauuuuugggguuuaaaccgaaaaaaaggcaaaaaccccccccggccgaaagggcccaaaauccccggggaa
	((((((((.(((((((.......(((((((........)))))))...))))))).))))))))((((.....)))).....(((....))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.666.0	is_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	4.73665833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucccuu--ugggggaagacggggggggcc--uuuuuuu-ccaaacuccucccccc
            +++++++--||++++++++++-++++++++--||+++++++|++---++++-++++++
            +++++++----++++++++++-++++++++----+++++++-++--|++++-++++++
    REV:    gggaggguauuauuuuuuuuuuccccccccacacaaaaaaacgggg-ggggugggggg
                                *********************	21:::41	19--37	>>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.Lu0910.pre-miRNA:1642.miRNA:8916	acggggggggcc--uuuuuuu
                             *********************	18:::38	16--34	>>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.Lu0910.pre-miRNA:1642.miRNA:8917	aagacggggggggcc--uuuu
                              *********************	19:::39	17--35	>>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.Lu0910.pre-miRNA:1642.miRNA:8918	agacggggggggcc--uuuuu
                               *********************	20:::40	18--36	>>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.Lu0910.pre-miRNA:1642.miRNA:8919	gacggggggggcc--uuuuuu
>>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.Lu0910.pre-miRNA:1642
	uuuuucccuuugggggaagacggggggggccuuuuuuuccaaacuccuccccccguugaggauauucuccccauuuucuggggggggagggggugugucucuccccccccacaagggggggggggguggggggggcaaaaaaacacaccccccccuuuuuuuuuuauuaugggagggu
	.(((((((..((((((((((.((((((((..(((((((((...((((.((((((...(((....))).((((.((((.((((((((((((((.....)))))))))))))).)))))))))))))).))))..)).)))))))....)))))))).))))))))))....))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.666.1	is_MIRNA
	VAL:	1.01	MeanVal:	5.036655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucccuu--ugggggaagacggggggggcc--uuuuuuu-ccaaacuccucccccc
            +++++++--||++--++++++-++++++++--||+++++++|++---++++-++++++
            +++++++----++--++++++-++++++++----+++++++-++--|++++-++++++
    REV:    gggaggguauuauuuuuuuuuuccccccccacacaaaaaaacgggg-ggggugggggg
                                *********************	21:::41	19--37	>>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.Lu0910.pre-miRNA:1643.miRNA:8920	acggggggggcc--uuuuuuu
                             *********************	18:::38	16--34	>>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.Lu0910.pre-miRNA:1643.miRNA:8921	aagacggggggggcc--uuuu
                              *********************	19:::39	17--35	>>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.Lu0910.pre-miRNA:1643.miRNA:8922	agacggggggggcc--uuuuu
                               *********************	20:::40	18--36	>>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.Lu0910.pre-miRNA:1643.miRNA:8923	gacggggggggcc--uuuuuu
>>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.Lu0910.pre-miRNA:1643
	uuuuucccuuugggggaagacggggggggccuuuuuuuccaaacuccuccccccguugaggauauucuccccauuuucuggggggggagggggugugucucuccccccccacaagggggggggggguggggggggcaaaaaaacacaccccccccuuuuuuuuuuauuaugggagggu
	.(((((((..((..((((((.((((((((..(((((((((...((((.((((((...(((....))).((((.((((.((((((((((((((.....)))))))))))))).)))))))))))))).))))..)).)))))))....)))))))).))))))..))....))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.675.0	is_MIRNA
	VAL:	1.10	MeanVal:	5.50259666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggggaagacggggggggcc--uuuuuuu-ccaaacuccucccccc
            ++--++++++-++++++++--||+++++++|++---++++-++++++
            ++--++++++-++++++++----+++++++-++--|++++-++++++
    REV:    auuuuuuuuuuccccccccacacaaaaaaacgggg-ggggugggggg
                     *********************	10:::30	10--28	>>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.Lu0910.pre-miRNA:1644.miRNA:8924	acggggggggcc--uuuuuuu
                  *********************	7:::27	7--25	>>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.Lu0910.pre-miRNA:1644.miRNA:8925	aagacggggggggcc--uuuu
                   *********************	8:::28	8--26	>>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.Lu0910.pre-miRNA:1644.miRNA:8926	agacggggggggcc--uuuuu
                    *********************	9:::29	9--27	>>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.Lu0910.pre-miRNA:1644.miRNA:8927	gacggggggggcc--uuuuuu
>>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.Lu0910.pre-miRNA:1644
	uugggggaagacggggggggccuuuuuuuccaaacuccuccccccguugaggauauucuccccauuuucuggggggggagggggugugucucuccccccccacaagggggggggggguggggggggcaaaaaaacacaccccccccuuuuuuuuuuau
	.((..((((((.((((((((..(((((((((...((((.((((((...(((....))).((((.((((.((((((((((((((.....)))))))))))))).)))))))))))))).))))..)).)))))))....)))))))).))))))..)).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.675.1	is_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	5.08698666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggggaagacggggggggcc--uuuuuuu-ccaaacuccucccccc
            ++++++++++-++++++++--||+++++++|++---++++-++++++
            ++++++++++-++++++++----+++++++-++--|++++-++++++
    REV:    auuuuuuuuuuccccccccacacaaaaaaacgggg-ggggugggggg
                     *********************	10:::30	10--28	>>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.Lu0910.pre-miRNA:1645.miRNA:8928	acggggggggcc--uuuuuuu
                  *********************	7:::27	7--25	>>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.Lu0910.pre-miRNA:1645.miRNA:8929	aagacggggggggcc--uuuu
                   *********************	8:::28	8--26	>>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.Lu0910.pre-miRNA:1645.miRNA:8930	agacggggggggcc--uuuuu
                    *********************	9:::29	9--27	>>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.Lu0910.pre-miRNA:1645.miRNA:8931	gacggggggggcc--uuuuuu
>>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.Lu0910.pre-miRNA:1645
	uugggggaagacggggggggccuuuuuuuccaaacuccuccccccguugaggauauucuccccauuuucuggggggggagggggugugucucuccccccccacaagggggggggggguggggggggcaaaaaaacacaccccccccuuuuuuuuuuau
	.((((((((((.((((((((..(((((((((...((((.((((((...(((....))).((((.((((.((((((((((((((.....)))))))))))))).)))))))))))))).))))..)).)))))))....)))))))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.498.0	is_MIRNA
	VAL:	1.64	MeanVal:	8.49589583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuugug
            +++--+++++++++--+++-+++----+++++++++
            +++--+++++++++||+++-+++||||+++++++++
    REV:    ccccuaaguguuuu--ggcuuag----guuagacac
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1646.miRNA:8932	gguuuucacgaaaaucugcau
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1646.miRNA:8933	guuuucacgaaaaucugcauc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1646.miRNA:8934	uuuucacgaaaaucugcaucu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1646.miRNA:8935	uuucacgaaaaucugcaucuu
>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1646
	agggugauggucuucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuuguggcggcgaacacacagauuggauucgguuuugugaaucccccgcggggccuuuucccaaaccccccccggggggguucuccauuugggggagggggcuucccccccaacgggggggggggggggccccaacacccc
	.(((((.(((.....)))....(((..(((((((((..(((.(((....(((((((((..........)))))))))))).))))))))))))..)))...(((((((...(((...(((((((((..(((.((((((....))))))((((....)))))))..))))))))).))))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.503.0	is_MIRNA
	VAL:	1.64	MeanVal:	8.49589583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuugug
            +++--+++++++++--+++-+++----+++++++++
            +++--+++++++++||+++-+++||||+++++++++
    REV:    ccccuaaguguuuu--ggcuuag----guuagacac
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1647.miRNA:8936	gguuuucacgaaaaucugcau
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1647.miRNA:8937	guuuucacgaaaaucugcauc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1647.miRNA:8938	uuuucacgaaaaucugcaucu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1647.miRNA:8939	uuucacgaaaaucugcaucuu
>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1647
	gauggucuucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuuguggcggcgaacacacagauuggauucgguuuugugaaucccccgcggggccuuuucccaaaccccccccggggggguucuccauuugggggagggggcuucccccccaacgggggggggggggggccccaacacccccccccu
	(((((.....))).)).(((..(((((((((..(((.(((....(((((((((..........)))))))))))).))))))))))))..)))...(((((((((((((.((((((((...))))))))..((....)))))))))))))))((((((...))))))(((((((((........))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.503.1	is_MIRNA
	VAL:	1.64	MeanVal:	8.49589583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuugug
            +++--+++++++++--+++-+++----+++++++++
            +++--+++++++++||+++-+++||||+++++++++
    REV:    ccccuaaguguuuu--ggcuuag----guuagacac
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1648.miRNA:8940	gguuuucacgaaaaucugcau
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1648.miRNA:8941	guuuucacgaaaaucugcauc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1648.miRNA:8942	uuuucacgaaaaucugcaucu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1648.miRNA:8943	uuucacgaaaaucugcaucuu
>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1648
	gauggucuucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuuguggcggcgaacacacagauuggauucgguuuugugaaucccccgcggggccuuuucccaaaccccccccggggggguucuccauuugggggagggggcuucccccccaacgggggggggggggggccccaacacccccccccu
	(((((.....))).)).(((..(((((((((..(((.(((....(((((((((..........)))))))))))).))))))))))))..)))...(((((((..((((.((((((((...))))))))..((....))))))..)))))))((((((...))))))(((((((((........))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.519.0	is_MIRNA
	VAL:	1.64	MeanVal:	8.49589583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuugug
            +++--+++++++++--+++-+++----+++++++++
            +++--+++++++++||+++-+++||||+++++++++
    REV:    ccccuaaguguuuu--ggcuuag----guuagacac
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1649.miRNA:8944	gguuuucacgaaaaucugcau
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1649.miRNA:8945	guuuucacgaaaaucugcauc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1649.miRNA:8946	uuuucacgaaaaucugcaucu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1649.miRNA:8947	uuucacgaaaaucugcaucuu
>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1649
	aggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuuguggcggcgaacacacagauuggauucgguuuugugaaucccccgcggggccuuuucccaaaccccccccggggggguucuccauuugggggagggggcuucccccccaacgggggggggggggggccccaacacccccccccu
	.(((..(((((((((..(((.(((....(((((((((..........)))))))))))).))))))))))))..)))...(((((((((((((.((((((((...))))))))..((....)))))))))))))))((((((...))))))(((((((((........))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.519.1	is_MIRNA
	VAL:	1.64	MeanVal:	8.49589583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuugug
            +++--+++++++++--+++-+++----+++++++++
            +++--+++++++++||+++-+++||||+++++++++
    REV:    ccccuaaguguuuu--ggcuuag----guuagacac
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1650.miRNA:8948	gguuuucacgaaaaucugcau
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1650.miRNA:8949	guuuucacgaaaaucugcauc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1650.miRNA:8950	uuuucacgaaaaucugcaucu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1650.miRNA:8951	uuucacgaaaaucugcaucuu
>>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1650
	aggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuuguggcggcgaacacacagauuggauucgguuuugugaaucccccgcggggccuuuucccaaaccccccccggggggguucuccauuugggggagggggcuucccccccaacgggggggggggggggccccaacacccccccccu
	.(((..(((((((((..(((.(((....(((((((((..........)))))))))))).))))))))))))..)))...(((((((..((((.((((((((...))))))))..((....))))))..)))))))((((((...))))))(((((((((........))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-267-H07-19NOV2007-049--.948.0	is_MIRNA
	VAL:	2.92	MeanVal:	12.2081175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggucuaucc-uuuuuugguccuucccuccaggcaggg
            +++++-----|++++++--++++++++-+++++-++++
            +++++------++++++--++++++++|+++++-++++
    REV:    cccgguguuuuaaaaaaaaaggggggg-gguuuuuccc
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-267-H07-19NOV2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1651.miRNA:8952	ggucuaucc-uuuuuuggucc
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-267-H07-19NOV2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1651.miRNA:8953	gucuaucc-uuuuuugguccu
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-RP-267-H07-19NOV2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1651.miRNA:8954	cuaucc-uuuuuugguccuuc
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSHE1NG-RP-267-H07-19NOV2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1651.miRNA:8955	uaucc-uuuuuugguccuucc
>>LUSHE1NG-RP-267-H07-19NOV2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1651
	gggguuuucgaaaucuuauaaaccgaaaugccugggucuauccuuuuuugguccuucccuccaggcagggguguuccguuaaacauuuuuaagggaaaccuuccuucugggucccuuuuugggggggggaaaaaaaaauuuuguggcccuuuuggcccaaaaaagggggca
	.(((((((((.............))))).))))(((((.....((((((..((((((((.(((((.((((...((((.(((((....))))).))))....(((....))).)))).)))))))))))))..))))))......))))).....((((........)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-267-H07-19NOV2007-049--.975.0	is_MIRNA
	VAL:	2.92	MeanVal:	12.2081175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggucuaucc-uuuuuugguccuucccuccaggcaggg
            +++++-----|++++++--++++++++-+++++-++++
            +++++------++++++--++++++++|+++++-++++
    REV:    cccgguguuuuaaaaaaaaaggggggg-gguuuuuccc
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-267-H07-19NOV2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1652.miRNA:8956	ggucuaucc-uuuuuuggucc
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-267-H07-19NOV2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1652.miRNA:8957	gucuaucc-uuuuuugguccu
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-RP-267-H07-19NOV2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1652.miRNA:8958	cuaucc-uuuuuugguccuuc
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSHE1NG-RP-267-H07-19NOV2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1652.miRNA:8959	uaucc-uuuuuugguccuucc
>>LUSHE1NG-RP-267-H07-19NOV2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1652
	augccugggucuauccuuuuuugguccuucccuccaggcagggguguuccguuaaacauuuuuaagggaaaccuuccuucugggucccuuuuugggggggggaaaaaaaaauuuuguggcccuuuuggcccaaaaaagggggcaa
	.((((.(((((.....((((((..((((((((.(((((.((((...((((.(((((....))))).))))....(((....))).)))).)))))))))))))..))))))......)))))......(((......))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-267-H07-19NOV2007-049--.981.1	is_MIRNA
	VAL:	2.92	MeanVal:	12.2081175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggucuaucc-uuuuuugguccuucccuccaggcaggg
            +++++-----|++++++--++++++++-+++++-++++
            +++++------++++++--++++++++|+++++-++++
    REV:    cccgguguuuuaaaaaaaaaggggggg-gguuuuuccc
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSHE1NG-RP-267-H07-19NOV2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1653.miRNA:8960	ggucuaucc-uuuuuuggucc
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSHE1NG-RP-267-H07-19NOV2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1653.miRNA:8961	gucuaucc-uuuuuugguccu
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-RP-267-H07-19NOV2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1653.miRNA:8962	cuaucc-uuuuuugguccuuc
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSHE1NG-RP-267-H07-19NOV2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1653.miRNA:8963	uaucc-uuuuuugguccuucc
>>LUSHE1NG-RP-267-H07-19NOV2007-049--.Lu0910.pre-miRNA:1653
	gggucuauccuuuuuugguccuucccuccaggcagggguguuccguuaaacauuuuuaagggaaaccuuccuucugggucccuuuuugggggggggaaaaaaaaauuuuguggcccuuuuggcccaaaaaagggggca
	(((((.....((((((..((((((((.(((((.((((...((((.(((((....))))).))))....(((....))).)))).)))))))))))))..))))))......))))).....((((........)))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.615.0	is_MIRNA
	VAL:	5.25	MeanVal:	50.96489	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugggaaaaaaagcccccaaaaaa--gccc---gg
            +++++++++++--++++++++---||++--|||++
            +++++++++++-|++++++++-----++-----++
    REV:    aacccuuuuuug-ggggguuuccccccgaaaaacc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8964	ggaaaaaaagcccccaaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8965	gggaaaaaaagcccccaaaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8966	ugggaaaaaaagcccccaaaa
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8967	gaaaaaaagcccccaaaaaa-
>>LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654
	acggggaaaaccccgaaaaaaaaauugggaaaaaaagcccccaaaaaagcccggacccccaaaaagccccccuuugggggguuuuuucccaaa
	.(((((....))))).........(((((((((((..((((((((...((..((....)).....)).....)))))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.638.0	is_MIRNA
	VAL:	5.25	MeanVal:	50.96489	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugggaaaaaaagcccccaaaaaa--gccc---gg
            +++++++++++--++++++++---||++--|||++
            +++++++++++-|++++++++-----++-----++
    REV:    aacccuuuuuug-ggggguuuccccccgaaaaacc
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1655.miRNA:8968	ggaaaaaaagcccccaaaaaa
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1655.miRNA:8969	gggaaaaaaagcccccaaaaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1655.miRNA:8970	ugggaaaaaaagcccccaaaa
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1655.miRNA:8971	gaaaaaaagcccccaaaaaa-
>>LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1655
	auugggaaaaaaagcccccaaaaaagcccggacccccaaaaagccccccuuugggggguuuuuucccaaa
	.(((((((((((..((((((((...((..((....)).....)).....)))))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig24--.375.0	is_MIRNA
	VAL:	2.09	MeanVal:	17.850417	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggggaggaugaauuagggu-gguauuagcuag-gguu
            +++--+++++-+++++++++-|++++-+++----|++++
            +++-|+++++|+++++++++--++++-+++-----++++
    REV:    cgca-uuucu-cuuaauccuuuucguugucauuaauuag
                        *********************	13:::33	13--32	>>LUSLE1AD-Contig24--.Lu0910.pre-miRNA:1656.miRNA:8972	aauuagggu-gguauuagcua
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSLE1AD-Contig24--.Lu0910.pre-miRNA:1656.miRNA:8973	gaauuagggu-gguauuagcu
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSLE1AD-Contig24--.Lu0910.pre-miRNA:1656.miRNA:8974	auuagggu-gguauuagcuag
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSLE1AD-Contig24--.Lu0910.pre-miRNA:1656.miRNA:8975	ugaauuagggu-gguauuagc
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSLE1AD-Contig24--.Lu0910.pre-miRNA:1656.miRNA:8976	aggaugaauuagggu-gguau
>>LUSLE1AD-Contig24--.Lu0910.pre-miRNA:1656
	gugauggugauuguuaauuauaguuggcggggaggaugaauuagggugguauuagcuaggguuuaauauuugauuaauuacuguugcuuuuccuaauucucuuuacgcucauccaucgcu
	(((((((.((((((.....)))))).(((..(((((.(((((((((.((((.(((....((((........)))).....))).))))..)))))))))))))).)))....))))))).

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig24--.399.0	is_MIRNA
	VAL:	2.11	MeanVal:	17.9697436666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcggggaggaugaauuagggu-gguauuagcuag-gguu
            ++++--+++++-+++++++++-|++++-+++----|++++
            ++++-|+++++|+++++++++--++++-+++-----++++
    REV:    ucgca-uuucu-cuuaauccuuuucguugucauuaauuag
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSLE1AD-Contig24--.Lu0910.pre-miRNA:1657.miRNA:8977	aauuagggu-gguauuagcua
                        *********************	13:::33	13--32	>>LUSLE1AD-Contig24--.Lu0910.pre-miRNA:1657.miRNA:8978	gaauuagggu-gguauuagcu
                          *********************	15:::35	15--34	>>LUSLE1AD-Contig24--.Lu0910.pre-miRNA:1657.miRNA:8979	auuagggu-gguauuagcuag
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSLE1AD-Contig24--.Lu0910.pre-miRNA:1657.miRNA:8980	ugaauuagggu-gguauuagc
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSLE1AD-Contig24--.Lu0910.pre-miRNA:1657.miRNA:8981	aggaugaauuagggu-gguau
>>LUSLE1AD-Contig24--.Lu0910.pre-miRNA:1657
	uggcggggaggaugaauuagggugguauuagcuaggguuuaauauuugauuaauuacuguugcuuuuccuaauucucuuuacgcuc
	.((((..(((((.(((((((((.((((.(((....((((........)))).....))).))))..)))))))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.470.0	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1658.miRNA:8982	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1658.miRNA:8983	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1658.miRNA:8984	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1658.miRNA:8985	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1658.miRNA:8986	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1658.miRNA:8987	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1658
	agagaguggccugaucgaccuugacgaauucggcgucccaauucuugagaucgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	...(((.(((.((.((((..(((.((....))..(((((((..((.(((...(((((((((....)).))))))).)))))..)))).)))..)))..)))))).))).)))...((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.470.1	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1659.miRNA:8988	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1659.miRNA:8989	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1659.miRNA:8990	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1659.miRNA:8991	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1659.miRNA:8992	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1659.miRNA:8993	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1659
	agagaguggccugaucgaccuugacgaauucggcgucccaauucuugagaucgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	...(((.(((.((.((((..(((.((....))..(((((((..((.(((...(((((((.........))))))).)))))..)))).)))..)))..)))))).))).)))...((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.472.0	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1660.miRNA:8994	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1660.miRNA:8995	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1660.miRNA:8996	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1660.miRNA:8997	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1660.miRNA:8998	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1660.miRNA:8999	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1660
	agaguggccugaucgaccuugacgaauucggcgucccaauucuugagaucgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	.(((.(((.((.((((..(((.((....))..(((((((..((.(((...(((((((((....)).))))))).)))))..)))).)))..)))..)))))).))).)))...((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.472.1	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1661.miRNA:9000	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1661.miRNA:9001	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1661.miRNA:9002	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1661.miRNA:9003	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1661.miRNA:9004	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1661.miRNA:9005	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1661
	agaguggccugaucgaccuugacgaauucggcgucccaauucuugagaucgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	.(((.(((.((.((((..(((.((....))..(((((((..((.(((...(((((((.........))))))).)))))..)))).)))..)))..)))))).))).)))...((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.477.0	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1662.miRNA:9006	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1662.miRNA:9007	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1662.miRNA:9008	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1662.miRNA:9009	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1662.miRNA:9010	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1662.miRNA:9011	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1662
	ggccugaucgaccuugacgaauucggcgucccaauucuugagaucgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	(((.((.((((..(((.((....))..(((((((..((.(((...(((((((((....)).))))))).)))))..)))).)))..)))..)))))).))).......((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.477.1	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1663.miRNA:9012	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1663.miRNA:9013	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1663.miRNA:9014	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1663.miRNA:9015	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1663.miRNA:9016	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1663.miRNA:9017	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1663
	ggccugaucgaccuugacgaauucggcgucccaauucuugagaucgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	(((.((.((((..(((.((....))..(((((((..((.(((...(((((((.........))))))).)))))..)))).)))..)))..)))))).))).......((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.482.0	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1664.miRNA:9018	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1664.miRNA:9019	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1664.miRNA:9020	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1664.miRNA:9021	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1664.miRNA:9022	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1664.miRNA:9023	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1664
	gaucgaccuugacgaauucggcgucccaauucuugagaucgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	((((((.(((((.(((((.((....))))))))))))...(((((((((....)).)))))))..))))))..((.((((............)))).))....((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.482.1	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1665.miRNA:9024	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1665.miRNA:9025	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1665.miRNA:9026	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1665.miRNA:9027	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1665.miRNA:9028	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1665.miRNA:9029	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1665
	gaucgaccuugacgaauucggcgucccaauucuugagaucgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	((((((.(((((.(((((.((....))))))))))))...(((((((.........)))))))..))))))..((.((((............)))).))....((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.485.0	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1666.miRNA:9030	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1666.miRNA:9031	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1666.miRNA:9032	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1666.miRNA:9033	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1666.miRNA:9034	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1666.miRNA:9035	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1666
	cgaccuugacgaauucggcgucccaauucuugagaucgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	.((((.....(((((.((....)))))))....(((((((..((.....))...)))))))...))))..((.((((............)))).))....((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.485.1	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1667.miRNA:9036	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1667.miRNA:9037	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1667.miRNA:9038	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1667.miRNA:9039	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1667.miRNA:9040	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1667.miRNA:9041	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1667
	cgaccuugacgaauucggcgucccaauucuugagaucgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	..(((..((((((((.((....)))))))..(((...(((((((((....)).))))))).))).)))..)))((((............)))).......((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.493.0	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1668.miRNA:9042	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1668.miRNA:9043	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1668.miRNA:9044	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1668.miRNA:9045	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1668.miRNA:9046	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1668.miRNA:9047	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1668
	acgaauucggcgucccaauucuugagaucgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	.(((.....(((((((((..((.(((...(((((((((....)).))))))).)))))..)))).))).))....)))...(((.....)))((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.493.1	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1669.miRNA:9048	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1669.miRNA:9049	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1669.miRNA:9050	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1669.miRNA:9051	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1669.miRNA:9052	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1669.miRNA:9053	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1669
	acgaauucggcgucccaauucuugagaucgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	.(((.....(((((((((..((.(((...(((((((.........))))))).)))))..)))).))).))....)))...(((.....)))((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.500.0	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1670.miRNA:9054	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1670.miRNA:9055	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1670.miRNA:9056	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1670.miRNA:9057	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1670.miRNA:9058	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1670.miRNA:9059	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1670
	cggcgucccaauucuugagaucgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	.(((............(((...(((((((((....)).))))))).))).(((..(((.......)))..)))..))).......((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.500.1	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1671.miRNA:9060	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1671.miRNA:9061	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1671.miRNA:9062	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1671.miRNA:9063	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1671.miRNA:9064	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1671.miRNA:9065	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1671
	cggcgucccaauucuugagaucgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	.(((............(((...(((((((.........))))))).))).(((..(((.......)))..)))..))).......((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.501.0	is_MIRNA
	VAL:	10.44	MeanVal:	184.3605	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgucccaauucuugagaucgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++++++++++++++++++++++---+++++++++++++++++++++++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++---+++++++++++++++++++++++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    ucgcaggguuaagaacucuagcagcaggcgucucaaucccgcuaggagccagaaccacugucguuggagcugcacggagaacgucaugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
                                                                                               *********************	84:::104	84--104	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1672.miRNA:9066	aguacucgaugaccuuagaga
                                                                                                  *********************	87:::107	87--107	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1672.miRNA:9067	acucgaugaccuuagagagga
                                                                                           *********************	80:::100	80--100	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1672.miRNA:9068	uugcaguacucgaugaccuua
                                                                                                *********************	85:::105	85--105	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1672.miRNA:9069	guacucgaugaccuuagagag
                                                                                                   *********************	88:::108	88--108	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1672.miRNA:9070	cucgaugaccuuagagaggau
                                                                                                 *********************	86:::106	86--106	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1672.miRNA:9071	uacucgaugaccuuagagagg
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1672
	ggcgucccaauucuugagaucgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguacugcaagaggcacgucgagguugcugucaccaagaccgaggaucgcccuaacucugcggacgacgaucucaagaauugggacgcugaauucguuaaggucgaucaggccacucucuucgaucugauucuggcugcgaacuaucuaaacaucaagagcuugcuagaccuaacuugucagacaguggcggacaugauaaaagggaaaacuccagaggaaauccgcaagacuuucaacaucaagaaugacuuc
	((((((((((((((((((((((((((((((((...(((((((((((((((((((((((((((((((((((((.(((((((((((((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))))))))))))))))))...))))))))))))))))))))))))))))))))..........((((((.((..((((((.(((.(((..((..((((((.((....................))..))))))..))..)))..))).)))))).....((((.....(((....)))...((....))..............)))).)).)))))).

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.501.1	is_MIRNA
	VAL:	10.44	MeanVal:	184.3605	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgucccaauucuugagaucgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++++++++++++++++++++++---+++++++++++++++++++++++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++++++++++++++++++++++---+++++++++++++++++++++++++++++++++++++-+++++++++++++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    ucgcaggguuaagaacucuagcagcaggcgucucaaucccgcuaggagccagaaccacugucguuggagcugcacggagaacgucaugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
                                                                                               *********************	84:::104	84--104	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1673.miRNA:9072	aguacucgaugaccuuagaga
                                                                                                  *********************	87:::107	87--107	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1673.miRNA:9073	acucgaugaccuuagagagga
                                                                                           *********************	80:::100	80--100	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1673.miRNA:9074	uugcaguacucgaugaccuua
                                                                                                *********************	85:::105	85--105	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1673.miRNA:9075	guacucgaugaccuuagagag
                                                                                                   *********************	88:::108	88--108	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1673.miRNA:9076	cucgaugaccuuagagaggau
                                                                                                 *********************	86:::106	86--106	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1673.miRNA:9077	uacucgaugaccuuagagagg
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1673
	ggcgucccaauucuugagaucgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguacugcaagaggcacgucgagguugcugucaccaagaccgaggaucgcccuaacucugcggacgacgaucucaagaauugggacgcugaauucguuaaggucgaucaggccacucucuucgaucugauucuggcugcgaacuaucuaaacaucaagagcuugcuagaccuaacuugucagacaguggcggacaugauaaaagggaaaacuccagaggaaauccgcaagacuuucaacaucaagaaugacuuc
	((((((((((((((((((((((((((((((((...(((((((((((((((((((((((((((((((((((((.(((((((((((((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))))))))))))).)))))))))))))))))))))))))))))))))))))...))))))))))))))))))))))))))))))))..........((((((.((..((((((.(((.(((..((..((((((.((....................))..))))))..))..)))..))).)))))).....((((.....(((....)))...((((.((.....)).))))...)))).)).)))))).

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.506.0	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1674.miRNA:9078	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1674.miRNA:9079	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1674.miRNA:9080	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1674.miRNA:9081	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1674.miRNA:9082	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1674.miRNA:9083	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1674
	cccaauucuugagaucgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	.((((..((.(((...(((((((((....)).))))))).)))))..)))).((((............)))).......((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.506.1	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1675.miRNA:9084	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1675.miRNA:9085	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1675.miRNA:9086	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1675.miRNA:9087	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1675.miRNA:9088	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1675.miRNA:9089	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1675
	cccaauucuugagaucgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	.((((..((.(((...(((((((.........))))))).)))))..)))).((((............)))).......((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.513.0	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1676.miRNA:9090	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1676.miRNA:9091	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1676.miRNA:9092	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1676.miRNA:9093	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1676.miRNA:9094	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1676.miRNA:9095	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1676
	cuugagaucgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	...(((((((((((((((....)).))))))....)))))))((.((((............)))).))....((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.513.1	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1677.miRNA:9096	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1677.miRNA:9097	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1677.miRNA:9098	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1677.miRNA:9099	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1677.miRNA:9100	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1677.miRNA:9101	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1677
	cuugagaucgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	.(((((((((((((((((....)).))))))....))))))))).((((............)))).......((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.513.2	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1678.miRNA:9102	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1678.miRNA:9103	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1678.miRNA:9104	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1678.miRNA:9105	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1678.miRNA:9106	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1678.miRNA:9107	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1678
	cuugagaucgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	...(((((((((((((.........))))))....)))))))((.((((............)))).))....((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.521.0	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1679.miRNA:9108	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1679.miRNA:9109	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1679.miRNA:9110	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1679.miRNA:9111	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1679.miRNA:9112	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1679.miRNA:9113	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1679
	cgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	.(((((((((....)).))))))).....(((..(((.......)))..)))..((.....)).((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.521.1	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1680.miRNA:9114	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1680.miRNA:9115	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1680.miRNA:9116	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1680.miRNA:9117	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1680.miRNA:9118	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1680.miRNA:9119	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1680
	cgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	.(((((((((....)).))))))).....(((..(((.......)))..)))............((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.521.2	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1681.miRNA:9120	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1681.miRNA:9121	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1681.miRNA:9122	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1681.miRNA:9123	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1681.miRNA:9124	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1681.miRNA:9125	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1681
	cgucguccgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	.(((((((.........))))))).....(((..(((.......)))..)))..((.....)).((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.528.0	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1682.miRNA:9126	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1682.miRNA:9127	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1682.miRNA:9128	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1682.miRNA:9129	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1682.miRNA:9130	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1682.miRNA:9131	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1682
	cgcagugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	.((((.(((((((.....))).(((..(((.......)))..))).)))).)).)).((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.531.0	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1683.miRNA:9132	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1683.miRNA:9133	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1683.miRNA:9134	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1683.miRNA:9135	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1683.miRNA:9136	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1683.miRNA:9137	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1683
	agugguagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	....((((((((.......(((..(((.......)))..))).)))))..))).((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.535.0	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1684.miRNA:9138	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1684.miRNA:9139	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1684.miRNA:9140	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1684.miRNA:9141	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1684.miRNA:9142	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1684.miRNA:9143	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1684
	guagggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	((((((((.......(((..(((.......)))..))).)))))..))).((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.537.0	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1685.miRNA:9144	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1685.miRNA:9145	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1685.miRNA:9146	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1685.miRNA:9147	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1685.miRNA:9148	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1685.miRNA:9149	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1685
	agggcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	.(((((.......(((..(((.......)))..))).)))))......((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.540.0	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1686.miRNA:9150	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1686.miRNA:9151	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1686.miRNA:9152	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1686.miRNA:9153	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1686.miRNA:9154	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1686.miRNA:9155	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1686
	gcgauccucggucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	((((......(((..(((.......)))..))).......)))).((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.550.0	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1687.miRNA:9156	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1687.miRNA:9157	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1687.miRNA:9158	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1687.miRNA:9159	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1687.miRNA:9160	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1687.miRNA:9161	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1687
	gucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	(((..(((.......)))..)))..((.....)).((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.550.1	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1688.miRNA:9162	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1688.miRNA:9163	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1688.miRNA:9164	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1688.miRNA:9165	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1688.miRNA:9166	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1688.miRNA:9167	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1688
	gucuugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	(((..(((.......)))..)))............((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.554.0	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1689.miRNA:9168	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1689.miRNA:9169	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1689.miRNA:9170	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1689.miRNA:9171	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1689.miRNA:9172	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1689.miRNA:9173	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1689
	ugguggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	.((.((((............)))).))....((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.558.0	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1690.miRNA:9174	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1690.miRNA:9175	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1690.miRNA:9176	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1690.miRNA:9177	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1690.miRNA:9178	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1690.miRNA:9179	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1690
	ggcagcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	((((............)))).......((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.561.0	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1691.miRNA:9180	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1691.miRNA:9181	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1691.miRNA:9182	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1691.miRNA:9183	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1691.miRNA:9184	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1691.miRNA:9185	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1691
	agcaaccucgacaugccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	.((((..............)))).((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.573.0	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1692.miRNA:9186	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1692.miRNA:9187	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1692.miRNA:9188	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1692.miRNA:9189	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1692.miRNA:9190	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1692.miRNA:9191	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1692
	augccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	.(((.....)))((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.575.0	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1693.miRNA:9192	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1693.miRNA:9193	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1693.miRNA:9194	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1693.miRNA:9195	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1693.miRNA:9196	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1693.miRNA:9197	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1693
	gccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	((.....)).((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.575.1	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1694.miRNA:9198	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1694.miRNA:9199	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1694.miRNA:9200	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1694.miRNA:9201	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1694.miRNA:9202	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1694.miRNA:9203	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1694
	gccucuugcaguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	..........((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.584.0	is_MIRNA
	VAL:	10.93	MeanVal:	189.333639333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++-++-+++
            ++++++++++++-++-+++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    caugagcuauugaaaccucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1695.miRNA:9204	acucgaugaccuuagagagga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1695.miRNA:9205	cucgaugaccuuagagaggau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1695.miRNA:9206	augaccuuagagaggauuuug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1695.miRNA:9207	gaugaccuuagagaggauuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1695.miRNA:9208	uacucgaugaccuuagagagg
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1695.miRNA:9209	accuuagagaggauuuugcug
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1695
	aguacucgaugaccuuagagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucuccaaaguuaucgaguac
	.((((((((((((.((.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).)).))))))))))))

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig516--.600.0	is_MIRNA
	VAL:	94.10	MeanVal:	1010.75860833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaggauuuugcuggugacguucgagguaga
            +++++++++++++++++++++++++-++-+++
            +++++++++++++++++++++++++|++|+++
    REV:    cucuccuagaacgaccacugcaagc-cc-ucu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9210	agaggauuuugcuggugacgu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9211	gaggauuuugcuggugacguu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9212	aggauuuugcuggugacguuc
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9213	ggauuuugcuggugacguucg
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9214	gauuuugcuggugacguucga
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9215	auuuugcuggugacguucgag
>>LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696
	agagaggauuuugcuggugacguucgagguagacgaggcgguagcucuggaaucgcaaaccaucaagcacaugaucgaagacgacugcgccgauaacggcaucccucucccgaacgucaccagcaagauccucucc
	.(((((((((((((((((((((((((.((.(((....(((((...(((...(((((..........))....)))...)))..)))))((((....)))).....)))))))))))))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig728--.422.0	is_MIRNA
	VAL:	3.49	MeanVal:	9.986548	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucc-cuaggguuugcauauuugguggcaag
            ++++|++--++++++-++++--+++++++++
            ++++-++-|++++++-++++-|+++++++++
    REV:    uaggagaa-ccgaacuuguau-ccaucguuu
                     *********************	10:::30	9--29	>>LUSLE1AD-Contig728--.Lu0910.pre-miRNA:1697.miRNA:9216	gguuugcauauuugguggcaa
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSLE1AD-Contig728--.Lu0910.pre-miRNA:1697.miRNA:9217	guuugcauauuugguggcaag
>>LUSLE1AD-Contig728--.Lu0910.pre-miRNA:1697
	aguuaugucccuaggguuugcauauuugguggcaaggcuuuugcuaccuauguucaagccaagaggauuguca
	......((((((..((((((.((((..(((((((((...))))))))).)))).)))))).)).)))).....

###########################################################################################################################

>LUSLE1AD-Contig728--.427.0	is_MIRNA
	VAL:	3.49	MeanVal:	9.986548	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucc-cuaggguuugcauauuugguggcaag
            ++++|++--++++++-++++--+++++++++
            ++++-++-|++++++-++++-|+++++++++
    REV:    uaggagaa-ccgaacuuguau-ccaucguuu
                     *********************	10:::30	9--29	>>LUSLE1AD-Contig728--.Lu0910.pre-miRNA:1698.miRNA:9218	gguuugcauauuugguggcaa
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSLE1AD-Contig728--.Lu0910.pre-miRNA:1698.miRNA:9219	guuugcauauuugguggcaag
>>LUSLE1AD-Contig728--.Lu0910.pre-miRNA:1698
	ugucccuaggguuugcauauuugguggcaaggcuuuugcuaccuauguucaagccaagaggauu
	.((((((..((((((.((((..(((((((((...))))))))).)))).)))))).)).)))).

###########################################################################################################################

>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.362.0	is_MIRNA
	VAL:	13.10	MeanVal:	81.6840933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauagggaaucucacucaguuga-agguuuuca
            +++---++++++++-+++-+++++|+++++++++
            +++---++++++++|+++-+++++-+++++++++
    REV:    ccuuagccuuagag-gggccaauucucuaagagu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.Lu0910.pre-miRNA:1699.miRNA:9220	gauagggaaucucacucaguu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.Lu0910.pre-miRNA:1699.miRNA:9221	auagggaaucucacucaguug
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.Lu0910.pre-miRNA:1699.miRNA:9222	uagggaaucucacucaguuga
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.Lu0910.pre-miRNA:1699.miRNA:9223	ggaaucucacucaguuga-ag
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.Lu0910.pre-miRNA:1699.miRNA:9224	aaucucacucaguuga-aggu
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.Lu0910.pre-miRNA:1699.miRNA:9225	aucucacucaguuga-agguu
>>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.Lu0910.pre-miRNA:1699
	agagcuucagauuucgaguaacaaucucaacgguucaaucccauuauggauagggaaucucacucaguugaagguuuucaccgccuaugagaaucucuuaaccggggagauuccgauucccaacaauuuaggguucuucuucccugagcugaaacuucugaaucucc
	.(((.((((((....(((.......)))..((((((...........(((...((((((((.(((.((((((((((((((.......))))))))).))))).)))))))))))...))).........((((........)))))))))).....)))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.392.0	is_MIRNA
	VAL:	13.10	MeanVal:	81.6840933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauagggaaucucacucaguuga-agguuuuca
            +++---++++++++-+++-+++++|+++++++++
            +++---++++++++|+++-+++++-+++++++++
    REV:    ccuuagccuuagag-gggccaauucucuaagagu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.Lu0910.pre-miRNA:1700.miRNA:9226	gauagggaaucucacucaguu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.Lu0910.pre-miRNA:1700.miRNA:9227	auagggaaucucacucaguug
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.Lu0910.pre-miRNA:1700.miRNA:9228	uagggaaucucacucaguuga
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.Lu0910.pre-miRNA:1700.miRNA:9229	ggaaucucacucaguuga-ag
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.Lu0910.pre-miRNA:1700.miRNA:9230	aaucucacucaguuga-aggu
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.Lu0910.pre-miRNA:1700.miRNA:9231	aucucacucaguuga-agguu
>>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.Lu0910.pre-miRNA:1700
	cgguucaaucccauuauggauagggaaucucacucaguugaagguuuucaccgccuaugagaaucucuuaaccggggagauuccgauucccaacaauuuaggguucuucuucccugagcugaaacuucugaaucu
	.((((((..........(((...((((((((.(((.((((((((((((((.......))))))))).))))).)))))))))))...)))...((.(((((((........))))))).)).......)))))).

###########################################################################################################################

>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.409.0	is_MIRNA
	VAL:	13.10	MeanVal:	81.6840933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauagggaaucucacucaguuga-agguuuuca
            +++---++++++++-+++-+++++|+++++++++
            +++---++++++++|+++-+++++-+++++++++
    REV:    ccuuagccuuagag-gggccaauucucuaagagu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.Lu0910.pre-miRNA:1701.miRNA:9232	gauagggaaucucacucaguu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.Lu0910.pre-miRNA:1701.miRNA:9233	auagggaaucucacucaguug
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.Lu0910.pre-miRNA:1701.miRNA:9234	uagggaaucucacucaguuga
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.Lu0910.pre-miRNA:1701.miRNA:9235	ggaaucucacucaguuga-ag
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.Lu0910.pre-miRNA:1701.miRNA:9236	aaucucacucaguuga-aggu
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.Lu0910.pre-miRNA:1701.miRNA:9237	aucucacucaguuga-agguu
>>LUSLE3AD-T3-005-B11-28SEPT2009-048--.Lu0910.pre-miRNA:1701
	ggauagggaaucucacucaguugaagguuuucaccgccuaugagaaucucuuaaccggggagauuccgauuccc
	(((...((((((((.(((.((((((((((((((.......))))))))).))))).)))))))))))...))).

###########################################################################################################################

>LUSLE3AD-T3-020-L12-30SEP2009-038--.0	is_MIRNA
	VAL:	1.61	MeanVal:	10.0864926666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaguuaugugac----uggcu-auauauauaugauguagacauauauauccuuuguugggagauu
            ++++++-++-+++||||+++++|+++++++++++-----++++++++------++++-++++++++
            ++++++-++-+++----+++++-+++++++++++-||||++++++++---|||++++-++++++++
    REV:    uaucaaggcuuugaauuaccgacuauauauguacg----uuguguauuuu---aacgucccucugg
                           *********************	16:::36	14--31	>>LUSLE3AD-T3-020-L12-30SEP2009-038--.Lu0910.pre-miRNA:1702.miRNA:9238	--uggcu-auauauauaugau
                             *********************	18:::38	14--33	>>LUSLE3AD-T3-020-L12-30SEP2009-038--.Lu0910.pre-miRNA:1702.miRNA:9239	uggcu-auauauauaugaugu
                            *********************	17:::37	14--32	>>LUSLE3AD-T3-020-L12-30SEP2009-038--.Lu0910.pre-miRNA:1702.miRNA:9240	-uggcu-auauauauaugaug
                          *********************	15:::35	14--30	>>LUSLE3AD-T3-020-L12-30SEP2009-038--.Lu0910.pre-miRNA:1702.miRNA:9241	---uggcu-auauauauauga
                                       *********************	28:::48	23--43	>>LUSLE3AD-T3-020-L12-30SEP2009-038--.Lu0910.pre-miRNA:1702.miRNA:9242	auauaugauguagacauauau
                                   *********************	24:::44	19--39	>>LUSLE3AD-T3-020-L12-30SEP2009-038--.Lu0910.pre-miRNA:1702.miRNA:9243	auauauauaugauguagacau
>>LUSLE3AD-T3-020-L12-30SEP2009-038--.Lu0910.pre-miRNA:1702
	uggguucuuccauguggcacggccaaguaguuaugugacuggcuauauauauaugauguagacauauauauccuuuguugggagauuugggaggucucccugcaauuuuauguguugcauguauauaucagccauuaaguuucggaacuaugaucuggaauauaaaccaauugcaacagcg
	..((((.(((((..((((...)))).((((((.((.(((((((((((((((((((.....((((((((......((((.((((((((.....)))))))).))))...)))))))).))))))))))).)))))....))).)).))))))....)))))....))))....((....)).

###########################################################################################################################

>LUSLE3AD-T3-028-E19-30SEP2009-076--.397.0	is_MIRNA
	VAL:	3.04	MeanVal:	20.306157	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugau-auuauuagggucgguucgauuccgauuuuggagccagggg
            +++-|+++---++++++-++----++++----+++++++++++++
            +++--+++--|++++++-++----++++----+++++++++++++
    REV:    acuucuaagu-uuuuaggcauaaagaggauuuagccucgguucuu
                                *********************	21:::41	20--40	>>LUSLE3AD-T3-028-E19-30SEP2009-076--.Lu0910.pre-miRNA:1703.miRNA:9244	ucgauuccgauuuuggagcca
                              *********************	19:::39	18--38	>>LUSLE3AD-T3-028-E19-30SEP2009-076--.Lu0910.pre-miRNA:1703.miRNA:9245	guucgauuccgauuuuggagc
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSLE3AD-T3-028-E19-30SEP2009-076--.Lu0910.pre-miRNA:1703.miRNA:9246	uucgauuccgauuuuggagcc
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSLE3AD-T3-028-E19-30SEP2009-076--.Lu0910.pre-miRNA:1703.miRNA:9247	gau-auuauuagggucgguuc
                             *********************	18:::38	17--37	>>LUSLE3AD-T3-028-E19-30SEP2009-076--.Lu0910.pre-miRNA:1703.miRNA:9248	gguucgauuccgauuuuggag
                                 *********************	22:::42	21--41	>>LUSLE3AD-T3-028-E19-30SEP2009-076--.Lu0910.pre-miRNA:1703.miRNA:9249	cgauuccgauuuuggagccag
>>LUSLE3AD-T3-028-E19-30SEP2009-076--.Lu0910.pre-miRNA:1703
	uugauauuauuagggucgguucgauuccgauuuuggagccaggggauuuucuucuuggcuccgauuuaggagaaauacggauuuuugaaucuucac
	.(((.(((...((((((.((....((((....(((((((((((((......)))))))))))))....))))....)).))))))..)))..))).

###########################################################################################################################

>LUSLE3AD-T3-036-N01-30SEP2009-003--.302.0	is_MIRNA
	VAL:	2.74	MeanVal:	26.8699291666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccgauuuua---gagggaaaagggaaaaaucagcugcugc
            ++++-+++++-|||+++++-+++++++--++-++++++++++
            ++++|+++++----+++++|+++++++--++-++++++++++
    REV:    cagg-uaaaacccccuccc-uuucucugcuucgucggcggug
                          *********************	15:::35	12--32	>>LUSLE3AD-T3-036-N01-30SEP2009-003--.Lu0910.pre-miRNA:1704.miRNA:9250	gagggaaaagggaaaaaucag
                           *********************	16:::36	13--33	>>LUSLE3AD-T3-036-N01-30SEP2009-003--.Lu0910.pre-miRNA:1704.miRNA:9251	agggaaaagggaaaaaucagc
                            *********************	17:::37	14--34	>>LUSLE3AD-T3-036-N01-30SEP2009-003--.Lu0910.pre-miRNA:1704.miRNA:9252	gggaaaagggaaaaaucagcu
                             *********************	18:::38	15--35	>>LUSLE3AD-T3-036-N01-30SEP2009-003--.Lu0910.pre-miRNA:1704.miRNA:9253	ggaaaagggaaaaaucagcug
                         *********************	14:::34	12--31	>>LUSLE3AD-T3-036-N01-30SEP2009-003--.Lu0910.pre-miRNA:1704.miRNA:9254	-gagggaaaagggaaaaauca
                              *********************	19:::39	16--36	>>LUSLE3AD-T3-036-N01-30SEP2009-003--.Lu0910.pre-miRNA:1704.miRNA:9255	gaaaagggaaaaaucagcugc
>>LUSLE3AD-T3-036-N01-30SEP2009-003--.Lu0910.pre-miRNA:1704
	aggguugcguagcaaguuuagguaucuauggacguugccgccgggguuuggagcgcgucgacucuggcuagcuuuuacggcucugucggcuuucuccgucugccgcgcgaucugguccgauuuuagagggaaaagggaaaaaucagcugcugcugcuguggcggcugcuucgucucuuucccucccccaaaauggacg
	.((((((((..(((....(((....))).(((....((((.(((((((.(((((..((((....))))..)))))...))))))).))))....)))...)))..)))))))).((((.(((((.(((((.(((((((..((.((((((((((....)))))))))).))..))))))))))))....))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSLE3AD-T3-036-N01-30SEP2009-003--.416.0	is_MIRNA
	VAL:	2.74	MeanVal:	26.8699291666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccgauuuua---gagggaaaagggaaaaaucagcugcugc
            ++++-+++++-|||+++++-+++++++--++-++++++++++
            ++++|+++++----+++++|+++++++--++-++++++++++
    REV:    cagg-uaaaacccccuccc-uuucucugcuucgucggcggug
                          *********************	15:::35	12--32	>>LUSLE3AD-T3-036-N01-30SEP2009-003--.Lu0910.pre-miRNA:1705.miRNA:9256	gagggaaaagggaaaaaucag
                           *********************	16:::36	13--33	>>LUSLE3AD-T3-036-N01-30SEP2009-003--.Lu0910.pre-miRNA:1705.miRNA:9257	agggaaaagggaaaaaucagc
                            *********************	17:::37	14--34	>>LUSLE3AD-T3-036-N01-30SEP2009-003--.Lu0910.pre-miRNA:1705.miRNA:9258	gggaaaagggaaaaaucagcu
                             *********************	18:::38	15--35	>>LUSLE3AD-T3-036-N01-30SEP2009-003--.Lu0910.pre-miRNA:1705.miRNA:9259	ggaaaagggaaaaaucagcug
                         *********************	14:::34	12--31	>>LUSLE3AD-T3-036-N01-30SEP2009-003--.Lu0910.pre-miRNA:1705.miRNA:9260	-gagggaaaagggaaaaauca
                              *********************	19:::39	16--36	>>LUSLE3AD-T3-036-N01-30SEP2009-003--.Lu0910.pre-miRNA:1705.miRNA:9261	gaaaagggaaaaaucagcugc
>>LUSLE3AD-T3-036-N01-30SEP2009-003--.Lu0910.pre-miRNA:1705
	guccgauuuuagagggaaaagggaaaaaucagcugcugcugcuguggcggcugcuucgucucuuucccucccccaaaauggacg
	((((.(((((.(((((.(((((((..((.((((((((((....)))))))))).))..))))))))))))....))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.636.0	is_MIRNA
	VAL:	1.57	MeanVal:	13.3692748333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguauuaagucgauc-guuau-aguaacu----uac
            +++++++++++-+++-|+++++|+++++++||||+++
            +++++++++++|+++--+++++-+++++++----+++
    REV:    uuuauaauuca-uuguucaauauucauugaacccgug
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1706.miRNA:9262	uauuaagucgauc-guuau-a
                   *********************	8:::28	8--26	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1706.miRNA:9263	aagucgauc-guuau-aguaa
                *********************	5:::25	5--23	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1706.miRNA:9264	auuaagucgauc-guuau-ag
                  *********************	7:::27	7--25	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1706.miRNA:9265	uaagucgauc-guuau-agua
                 *********************	6:::26	6--24	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1706.miRNA:9266	uuaagucgauc-guuau-agu
                    *********************	9:::29	9--27	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1706.miRNA:9267	agucgauc-guuau-aguaac
                           *********************	16:::36	16--30	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1706.miRNA:9268	c-guuau-aguaacu----ua
>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.636.1	is_MIRNA
	VAL:	8.52	MeanVal:	141.86823	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguauuaagucgaucguuau-aguaacu----uac
            +++++++++++-----+++++|+++++++||||+++
            +++++++++++-----+++++-+++++++----+++
    REV:    uuuauaauucauuguucaauauucauugaacccgug
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1707.miRNA:9269	uaagucgaucguuau-aguaa
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1707.miRNA:9270	uauuaagucgaucguuau-ag
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1707.miRNA:9271	auuaagucgaucguuau-agu
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1707.miRNA:9272	uuaagucgaucguuau-agua
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1707.miRNA:9273	aagucgaucguuau-aguaac
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1707.miRNA:9274	guauuaagucgaucguuau-a
                           *********************	16:::36	16--31	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1707.miRNA:9275	cguuau-aguaacu----uac
>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.642.0	is_MIRNA
	VAL:	1.57	MeanVal:	13.3692748333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguauuaagucgauc-guuau-aguaacu----uac
            +++++++++++-+++-|+++++|+++++++||||+++
            +++++++++++|+++--+++++-+++++++----+++
    REV:    uuuauaauuca-uuguucaauauucauugaacccgug
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1708.miRNA:9276	uauuaagucgauc-guuau-a
                   *********************	8:::28	8--26	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1708.miRNA:9277	aagucgauc-guuau-aguaa
                *********************	5:::25	5--23	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1708.miRNA:9278	auuaagucgauc-guuau-ag
                  *********************	7:::27	7--25	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1708.miRNA:9279	uaagucgauc-guuau-agua
                 *********************	6:::26	6--24	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1708.miRNA:9280	uuaagucgauc-guuau-agu
                    *********************	9:::29	9--27	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1708.miRNA:9281	agucgauc-guuau-aguaac
                   *********************	8:::28	8--26	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1708.miRNA:9282	aagucgauc-guuau-aguaa
>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.642.1	is_MIRNA
	VAL:	8.52	MeanVal:	141.86823	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguauuaagucgaucguuau-aguaacu----uac
            +++++++++++-----+++++|+++++++||||+++
            +++++++++++-----+++++-+++++++----+++
    REV:    uuuauaauucauuguucaauauucauugaacccgug
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1709.miRNA:9283	uaagucgaucguuau-aguaa
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1709.miRNA:9284	uauuaagucgaucguuau-ag
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1709.miRNA:9285	auuaagucgaucguuau-agu
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1709.miRNA:9286	uuaagucgaucguuau-agua
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1709.miRNA:9287	aagucgaucguuau-aguaac
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1709.miRNA:9288	guauuaagucgaucguuau-a
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1709.miRNA:9289	aagucgaucguuau-aguaac
>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.645.0	is_MIRNA
	VAL:	1.57	MeanVal:	13.3692748333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguauuaagucgauc-guuau-aguaacu----uac
            +++++++++++-+++-|+++++|+++++++||||+++
            +++++++++++|+++--+++++-+++++++----+++
    REV:    uuuauaauuca-uuguucaauauucauugaacccgug
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1710.miRNA:9290	uauuaagucgauc-guuau-a
                   *********************	8:::28	8--26	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1710.miRNA:9291	aagucgauc-guuau-aguaa
                *********************	5:::25	5--23	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1710.miRNA:9292	auuaagucgauc-guuau-ag
                  *********************	7:::27	7--25	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1710.miRNA:9293	uaagucgauc-guuau-agua
                 *********************	6:::26	6--24	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1710.miRNA:9294	uuaagucgauc-guuau-agu
                    *********************	9:::29	9--27	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1710.miRNA:9295	agucgauc-guuau-aguaac
                   *********************	8:::28	8--26	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1710.miRNA:9296	aagucgauc-guuau-aguaa
>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.645.1	is_MIRNA
	VAL:	8.52	MeanVal:	141.86823	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguauuaagucgaucguuau-aguaacu----uac
            +++++++++++-----+++++|+++++++||||+++
            +++++++++++-----+++++-+++++++----+++
    REV:    uuuauaauucauuguucaauauucauugaacccgug
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1711.miRNA:9297	uaagucgaucguuau-aguaa
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1711.miRNA:9298	uauuaagucgaucguuau-ag
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1711.miRNA:9299	auuaagucgaucguuau-agu
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1711.miRNA:9300	uuaagucgaucguuau-agua
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1711.miRNA:9301	aagucgaucguuau-aguaac
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1711.miRNA:9302	guauuaagucgaucguuau-a
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.Lu0910.pre-miRNA:1711.miRNA:9303	aagucgaucguuau-aguaac
>LUSLE4AD-T3-008-O23-30SEP2009-082--.419.0	is_MIRNA
	VAL:	2.28	MeanVal:	9.71524349999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuu-gguuucuauuugggguacacauuuca-guau
            ++++|++++-+++--+++++--+++++++++|++++
            ++++-++++-+++--+++++-|+++++++++-++++
    REV:    cgaauccgaugauccacucuc-guguagaguacgug
                    *********************	9:::29	8--28	>>LUSLE4AD-T3-008-O23-30SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1712.miRNA:9304	uucuauuugggguacacauuu
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSLE4AD-T3-008-O23-30SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1712.miRNA:9305	cuauuugggguacacauuuca
                  *********************	7:::27	6--26	>>LUSLE4AD-T3-008-O23-30SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1712.miRNA:9306	guuucuauuugggguacacau
                     *********************	10:::30	9--29	>>LUSLE4AD-T3-008-O23-30SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1712.miRNA:9307	ucuauuugggguacacauuuc
                 *********************	6:::26	5--25	>>LUSLE4AD-T3-008-O23-30SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1712.miRNA:9308	gguuucuauuugggguacaca
>>LUSLE4AD-T3-008-O23-30SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1712
	guuugguuucuauuugggguacacauuucaguaucuguuugugcaugagaugugcucucaccuaguagccuaagca
	((((((((.(((..(((((..(((((((((((((......)))).))))))))).)))))..))).)))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSLE4AD-T3-008-O23-30SEP2009-082--.423.0	is_MIRNA
	VAL:	2.76	MeanVal:	9.81876499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuucuauuugggguacacauuuca-guau
            ++++-+++--+++++--+++++++++|++++
            ++++-+++--+++++-|+++++++++-++++
    REV:    ccgaugauccacucuc-guguagaguacgug
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSLE4AD-T3-008-O23-30SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1713.miRNA:9309	uucuauuugggguacacauuu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSLE4AD-T3-008-O23-30SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1713.miRNA:9310	cuauuugggguacacauuuca
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE4AD-T3-008-O23-30SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1713.miRNA:9311	guuucuauuugggguacacau
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSLE4AD-T3-008-O23-30SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1713.miRNA:9312	ucuauuugggguacacauuuc
>>LUSLE4AD-T3-008-O23-30SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1713
	gguuucuauuugggguacacauuucaguaucuguuugugcaugagaugugcucucaccuaguagccu
	((((.(((..(((((..(((((((((((((......)))).))))))))).)))))..))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.599.0	is_MIRNA
	VAL:	17.33	MeanVal:	142.702603333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaaauacauauauguuccuga-ugcuag--ugcac
            ++++++---++--++++++++-|+++++-||+++++
            ++++++--|++--++++++++--+++++---+++++
    REV:    cguuuagg-aucaacaaggaucaacgauugaaugug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1714.miRNA:9313	caaauacauauauguuccuga
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1714.miRNA:9314	aaauacauauauguuccuga-
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1714.miRNA:9315	aauacauauauguuccuga-u
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1714.miRNA:9316	cauauauguuccuga-ugcua
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1714.miRNA:9317	auacauauauguuccuga-ug
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1714.miRNA:9318	auacauauauguuccuga-ug
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1714.miRNA:9319	uacauauauguuccuga-ugc
                      *********************	11:::31	11--28	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1714.miRNA:9320	auauguuccuga-ugcuag--
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1714.miRNA:9321	aauacauauauguuccuga-u
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1714.miRNA:9322	acauauauguuccuga-ugcu
                       *********************	12:::32	12--29	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1714.miRNA:9323	uauguuccuga-ugcuag--u
>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.599.0	is_MIRNA
	VAL:	4.73	MeanVal:	42.7824541666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaguucaau-gu-uuauc--uuguucuauu--guguuc
            ++-++-++++|++|+++--||++++++++++||++++++
            ++|++-++++-++-+++----++++++++++--++++++
    REV:    gg-cauguugucauaauuaacaacaagguaaaccacaag
             *********************	2:::22	2--18	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1715.miRNA:9324	caguucaau-gu-uuauc--u
              *********************	3:::23	3--19	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1715.miRNA:9325	aguucaau-gu-uuauc--uu
               *********************	4:::24	4--20	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1715.miRNA:9326	guucaau-gu-uuauc--uug
                   *********************	8:::28	8--24	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1715.miRNA:9327	aau-gu-uuauc--uuguucu
                *********************	5:::25	5--21	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1715.miRNA:9328	uucaau-gu-uuauc--uugu
                *********************	5:::25	5--21	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1715.miRNA:9329	uucaau-gu-uuauc--uugu
                 *********************	6:::26	6--22	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1715.miRNA:9330	ucaau-gu-uuauc--uuguu
                      *********************	11:::31	11--27	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1715.miRNA:9331	-gu-uuauc--uuguucuauu
               *********************	4:::24	4--20	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1715.miRNA:9332	guucaau-gu-uuauc--uug
                  *********************	7:::27	7--23	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1715.miRNA:9333	caau-gu-uuauc--uuguuc
                       *********************	12:::32	11--27	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1715.miRNA:9334	gu-uuauc--uuguucuauu-
>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1715
	cccaguucaauguuuaucuuguucuauuguguucuugacuccaguuuaauauucugaaugaaugaaugaaugcuggaguauauaauugucugucaagcaaauacauauauguuccugaugcuagugcacuguauuguguaaguuagcaacuaggaacaacuaggauuugcagaacaccaaauggaacaacaauuaauacuguuguacgg
	.((.((.(((((((((..((((((((((((((((...((((((((....(((((.........)))))...)))))))).................((((((...((..((((((((.(((((.(((((......)))))...)))))..))))))))..))..)))))).))))))..))))))))))....))).)).)))).))))

###########################################################################################################################

>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.602.0	is_MIRNA
	VAL:	17.33	MeanVal:	142.702603333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaaauacauauauguuccuga-ugcuag--ugcac
            ++++++---++--++++++++-|+++++-||+++++
            ++++++--|++--++++++++--+++++---+++++
    REV:    cguuuagg-aucaacaaggaucaacgauugaaugug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1716.miRNA:9335	caaauacauauauguuccuga
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1716.miRNA:9336	aaauacauauauguuccuga-
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1716.miRNA:9337	aauacauauauguuccuga-u
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1716.miRNA:9338	cauauauguuccuga-ugcua
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1716.miRNA:9339	auacauauauguuccuga-ug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1716.miRNA:9340	caaauacauauauguuccuga
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1716.miRNA:9341	aaauacauauauguuccuga-
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1716.miRNA:9342	cauauauguuccuga-ugcua
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1716.miRNA:9343	aauacauauauguuccuga-u
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1716.miRNA:9344	auauauguuccuga-ugcuag
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1716.miRNA:9345	auacauauauguuccuga-ug
>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.602.0	is_MIRNA
	VAL:	8.49	MeanVal:	74.7499836666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucaau-gu-uuauc--uuguucuauu--guguuc
            ++-++++|++|+++--||++++++++++||++++++
            ++-++++-++-+++----++++++++++--++++++
    REV:    cauguugucauaauuaacaacaagguaaaccacaag
             *********************	2:::22	2--18	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1717.miRNA:9346	uucaau-gu-uuauc--uugu
              *********************	3:::23	3--19	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1717.miRNA:9347	ucaau-gu-uuauc--uuguu
               *********************	4:::24	4--20	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1717.miRNA:9348	caau-gu-uuauc--uuguuc
                   *********************	8:::28	8--24	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1717.miRNA:9349	-gu-uuauc--uuguucuauu
                *********************	5:::25	5--21	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1717.miRNA:9350	aau-gu-uuauc--uuguucu
             *********************	2:::22	2--18	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1717.miRNA:9351	uucaau-gu-uuauc--uugu
              *********************	3:::23	3--19	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1717.miRNA:9352	ucaau-gu-uuauc--uuguu
                   *********************	8:::28	8--24	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1717.miRNA:9353	-gu-uuauc--uuguucuauu
               *********************	4:::24	4--20	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1717.miRNA:9354	caau-gu-uuauc--uuguuc
                    *********************	9:::29	8--24	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1717.miRNA:9355	gu-uuauc--uuguucuauu-
                *********************	5:::25	5--21	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1717.miRNA:9356	aau-gu-uuauc--uuguucu
>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1717
	aguucaauguuuaucuuguucuauuguguucuugacuccaguuuaauauucugaaugaaugaaugaaugcuggaguauauaauugucugucaagcaaauacauauauguuccugaugcuagugcacuguauuguguaaguuagcaacuaggaacaacuaggauuugcagaacaccaaauggaacaacaauuaauacuguuguacg
	.((.(((((((((..((((((((((((((((...((((((((....(((((.........)))))...)))))))).................((((((...((..((((((((.(((((.(((((......)))))...)))))..))))))))..))..)))))).))))))..))))))))))....))).)).)))).)).

###########################################################################################################################

>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.605.0	is_MIRNA
	VAL:	17.33	MeanVal:	142.702603333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaaauacauauauguuccuga-ugcuag--ugcac
            ++++++---++--++++++++-|+++++-||+++++
            ++++++--|++--++++++++--+++++---+++++
    REV:    cguuuagg-aucaacaaggaucaacgauugaaugug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1718.miRNA:9357	caaauacauauauguuccuga
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1718.miRNA:9358	aaauacauauauguuccuga-
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1718.miRNA:9359	aauacauauauguuccuga-u
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1718.miRNA:9360	cauauauguuccuga-ugcua
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1718.miRNA:9361	auacauauauguuccuga-ug
>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1718
	ucaauguuuaucuuguucuauuguguucuugacuccaguuuaauauucugaaugaaugaaugaaugcuggaguauauaauugucugucaagcaaauacauauauguuccugaugcuagugcacuguauuguguaaguuagcaacuaggaacaacuaggauuugcagaacaccaaauggaacaacaauuaauacugu
	.((.((((....((((((((((((((((...((((((((....(((((.........)))))...)))))))).................((((((...((..((((((((.(((((.(((((......)))))...)))))..))))))))..))..)))))).))))))..)))))))))).....)))).)).

###########################################################################################################################

>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.617.0	is_MIRNA
	VAL:	17.33	MeanVal:	142.702603333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaaauacauauauguuccuga-ugcuag--ugcac
            ++++++---++--++++++++-|+++++-||+++++
            ++++++--|++--++++++++--+++++---+++++
    REV:    cguuuagg-aucaacaaggaucaacgauugaaugug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1719.miRNA:9362	caaauacauauauguuccuga
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1719.miRNA:9363	aaauacauauauguuccuga-
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1719.miRNA:9364	aauacauauauguuccuga-u
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1719.miRNA:9365	cauauauguuccuga-ugcua
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1719.miRNA:9366	auacauauauguuccuga-ug
>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1719
	uuguucuauuguguucuugacuccaguuuaauauucugaaugaaugaaugaaugcuggaguauauaauugucugucaagcaaauacauauauguuccugaugcuagugcacuguauuguguaaguuagcaacuaggaacaacuaggauuugcagaacaccaaauggaacaacaauuaauacuguugua
	.(((((((((((((((...((((((((....(((((.........)))))...)))))))).................((((((...((..((((((((.(((((.(((((......)))))...)))))..))))))))..))..)))))).))))))..)))))))))(((((.......))))).

###########################################################################################################################

>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.619.0	is_MIRNA
	VAL:	17.33	MeanVal:	142.702603333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaaauacauauauguuccuga-ugcuag--ugcac
            ++++++---++--++++++++-|+++++-||+++++
            ++++++--|++--++++++++--+++++---+++++
    REV:    cguuuagg-aucaacaaggaucaacgauugaaugug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1720.miRNA:9367	caaauacauauauguuccuga
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1720.miRNA:9368	aaauacauauauguuccuga-
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1720.miRNA:9369	aauacauauauguuccuga-u
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1720.miRNA:9370	cauauauguuccuga-ugcua
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1720.miRNA:9371	auacauauauguuccuga-ug
>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1720
	guucuauuguguucuugacuccaguuuaauauucugaaugaaugaaugaaugcuggaguauauaauugucugucaagcaaauacauauauguuccugaugcuagugcacuguauuguguaaguuagcaacuaggaacaacuaggauuugcagaacaccaaauggaacaacaauuaauacuguugua
	((((((((((((((...((((((((....(((((.........)))))...)))))))).................((((((...((..((((((((.(((((.(((((......)))))...)))))..))))))))..))..)))))).))))))..)))))))).(((((.......))))).

###########################################################################################################################

>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.627.0	is_MIRNA
	VAL:	17.33	MeanVal:	142.702603333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaaauacauauauguuccuga-ugcuag--ugcac
            ++++++---++--++++++++-|+++++-||+++++
            ++++++--|++--++++++++--+++++---+++++
    REV:    cguuuagg-aucaacaaggaucaacgauugaaugug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1721.miRNA:9372	caaauacauauauguuccuga
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1721.miRNA:9373	aaauacauauauguuccuga-
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1721.miRNA:9374	aauacauauauguuccuga-u
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1721.miRNA:9375	cauauauguuccuga-ugcua
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1721.miRNA:9376	auacauauauguuccuga-ug
>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1721
	guguucuugacuccaguuuaauauucugaaugaaugaaugaaugcuggaguauauaauugucugucaagcaaauacauauauguuccugaugcuagugcacuguauuguguaaguuagcaacuaggaacaacuaggauuugcagaacaccaaauggaacaacaauuaauacuguuguacg
	((((((...((((((((....(((((.........)))))...)))))))).................((((((...((..((((((((.(((((.(((((......)))))...)))))..))))))))..))..)))))).))))))........((((((........))))))...

###########################################################################################################################

>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.635.0	is_MIRNA
	VAL:	17.33	MeanVal:	142.702603333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaaauacauauauguuccuga-ugcuag--ugcac
            ++++++---++--++++++++-|+++++-||+++++
            ++++++--|++--++++++++--+++++---+++++
    REV:    cguuuagg-aucaacaaggaucaacgauugaaugug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1722.miRNA:9377	caaauacauauauguuccuga
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1722.miRNA:9378	aaauacauauauguuccuga-
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1722.miRNA:9379	aauacauauauguuccuga-u
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1722.miRNA:9380	cauauauguuccuga-ugcua
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1722.miRNA:9381	auacauauauguuccuga-ug
>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1722
	gacuccaguuuaauauucugaaugaaugaaugaaugcuggaguauauaauugucugucaagcaaauacauauauguuccugaugcuagugcacuguauuguguaaguuagcaacuaggaacaacuaggauuugcagaacaccaaauggaacaacaauuaauacuguuguacgg
	.((((((((....(((((.........)))))...))))))))...(((((((.(((...((((((...((..((((((((.(((((.(((((......)))))...)))))..))))))))..))..))))))......((....)).))))))))))...(((.....)))

###########################################################################################################################

>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.668.0	is_MIRNA
	VAL:	17.33	MeanVal:	142.702603333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaaauacauauauguuccuga-ugcuag--ugcac
            ++++++---++--++++++++-|+++++-||+++++
            ++++++--|++--++++++++--+++++---+++++
    REV:    cguuuagg-aucaacaaggaucaacgauugaaugug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1723.miRNA:9382	caaauacauauauguuccuga
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1723.miRNA:9383	aaauacauauauguuccuga-
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1723.miRNA:9384	aauacauauauguuccuga-u
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1723.miRNA:9385	cauauauguuccuga-ugcua
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1723.miRNA:9386	auacauauauguuccuga-ug
>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1723
	augcuggaguauauaauugucugucaagcaaauacauauauguuccugaugcuagugcacuguauuguguaaguuagcaacuaggaacaacuaggauuugcagaacaccaaauggaacaacaauuaauacuguuguac
	.(((...(((((.(((((((.(((...((((((...((..((((((((.(((((.(((((......)))))...)))))..))))))))..))..))))))......((....)).)))))))))))))))...))).

###########################################################################################################################

>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.674.0	is_MIRNA
	VAL:	17.33	MeanVal:	142.702603333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaaauacauauauguuccuga-ugcuag--ugcac
            ++++++---++--++++++++-|+++++-||+++++
            ++++++--|++--++++++++--+++++---+++++
    REV:    cguuuagg-aucaacaaggaucaacgauugaaugug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1724.miRNA:9387	caaauacauauauguuccuga
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1724.miRNA:9388	aaauacauauauguuccuga-
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1724.miRNA:9389	aauacauauauguuccuga-u
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1724.miRNA:9390	cauauauguuccuga-ugcua
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1724.miRNA:9391	auacauauauguuccuga-ug
>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1724
	gaguauauaauugucugucaagcaaauacauauauguuccugaugcuagugcacuguauuguguaaguuagcaacuaggaacaacuaggauuugcagaacaccaaauggaacaacaauuaauacug
	.(((((.(((((((.(((...((((((...((..((((((((.(((((.(((((......)))))...)))))..))))))))..))..))))))......((....)).))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.694.0	is_MIRNA
	VAL:	17.33	MeanVal:	142.702603333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaaauacauauauguuccuga-ugcuag--ugcac
            ++++++---++--++++++++-|+++++-||+++++
            ++++++--|++--++++++++--+++++---+++++
    REV:    cguuuagg-aucaacaaggaucaacgauugaaugug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1725.miRNA:9392	caaauacauauauguuccuga
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1725.miRNA:9393	aaauacauauauguuccuga-
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1725.miRNA:9394	aauacauauauguuccuga-u
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1725.miRNA:9395	cauauauguuccuga-ugcua
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1725.miRNA:9396	auacauauauguuccuga-ug
>>LUSLE4AD-T3-015-D20-30SEP2009-078--.Lu0910.pre-miRNA:1725
	agcaaauacauauauguuccugaugcuagugcacuguauuguguaaguuagcaacuaggaacaacuaggauuugcagaacaccaaauggaacaacaauuaauacuguugua
	.((((((...((..((((((((.(((((.(((((......)))))...)))))..))))))))..))..))))))......((....)).((((((........)))))).

###########################################################################################################################

>LUSLE4AD-T3-024-N09-05OCT2009-035--.494.0	is_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	4.46550533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acc-cguuuugauuuc--ucaguuuggaa---auc-ggcuuugaaucgguuuccaguugg
            +++|++++-+++++--||++++---++++|||+++|+++++++++--+++++++++++++
            +++-++++-+++++----++++---++++---+++-+++++++++-|+++++++++++++
    REV:    uggaguaguauuaguucuggucugucuuuuaauaguuugaaacuuc-ucaaaggucaguu
                                                *********************	37:::57	30--50	>>LUSLE4AD-T3-024-N09-05OCT2009-035--.Lu0910.pre-miRNA:1726.miRNA:9397	ggcuuugaaucgguuuccagu
                    *********************	9:::29	8--26	>>LUSLE4AD-T3-024-N09-05OCT2009-035--.Lu0910.pre-miRNA:1726.miRNA:9398	uugauuuc--ucaguuuggaa
                                                  *********************	39:::59	32--52	>>LUSLE4AD-T3-024-N09-05OCT2009-035--.Lu0910.pre-miRNA:1726.miRNA:9399	cuuugaaucgguuuccaguug
                                                 *********************	38:::58	31--51	>>LUSLE4AD-T3-024-N09-05OCT2009-035--.Lu0910.pre-miRNA:1726.miRNA:9400	gcuuugaaucgguuuccaguu
                                    *********************	25:::45	22--38	>>LUSLE4AD-T3-024-N09-05OCT2009-035--.Lu0910.pre-miRNA:1726.miRNA:9401	uggaa---auc-ggcuuugaa
                                            *********************	33:::53	27--46	>>LUSLE4AD-T3-024-N09-05OCT2009-035--.Lu0910.pre-miRNA:1726.miRNA:9402	auc-ggcuuugaaucgguuuc
>>LUSLE4AD-T3-024-N09-05OCT2009-035--.Lu0910.pre-miRNA:1726
	gaagcaggcaaaccugggaugacugaugaggagguuuguauauacuacgagcauuucaaacccguuuugauuucucaguuuggaaaucggcuuugaaucgguuuccaguugguuuuugguucuuuugacuggaaacucuucaaaguuugauaauuuucugucuggucuugauuaugaugaggugaugaucagugguuucacagaaccuguuucg
	((((((((......((..((.((((((..(((((((((((.....))))))).))))..(((((((.(((((..((((...((((((((((((((((..(((((((((((((............))))))))))))).))))))))).)))...))))...))))....))))).)))).)))....)))))).))..)).....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSLE4AD-T3-034-N09-19OCT2009-035--.411.0	is_MIRNA
	VAL:	2.81	MeanVal:	25.7704373333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaucuuaa-----ccgcucaac-cgauu-auaaccuu
            ++++++++|||||+++-+++++|+++++|++++++++
            ++++++++-----+++-+++++-+++++-++++++++
    REV:    uuggaguuuuaugggcuaguuguguuaauuauuggag
                           *********************	16:::36	11--29	>>LUSLE4AD-T3-034-N09-19OCT2009-035--.Lu0910.pre-miRNA:1727.miRNA:9403	gcucaac-cgauu-auaaccu
                          *********************	15:::35	10--28	>>LUSLE4AD-T3-034-N09-19OCT2009-035--.Lu0910.pre-miRNA:1727.miRNA:9404	cgcucaac-cgauu-auaacc
                         *********************	14:::34	9--27	>>LUSLE4AD-T3-034-N09-19OCT2009-035--.Lu0910.pre-miRNA:1727.miRNA:9405	ccgcucaac-cgauu-auaac
                            *********************	17:::37	12--30	>>LUSLE4AD-T3-034-N09-19OCT2009-035--.Lu0910.pre-miRNA:1727.miRNA:9406	cucaac-cgauu-auaaccuu
                        *********************	13:::33	9--26	>>LUSLE4AD-T3-034-N09-19OCT2009-035--.Lu0910.pre-miRNA:1727.miRNA:9407	-ccgcucaac-cgauu-auaa
>>LUSLE4AD-T3-034-N09-19OCT2009-035--.Lu0910.pre-miRNA:1727
	caaucuuaaccgcucaaccgauuauaaccuuagcgaguuugagagguuauuaauuguguugaucggguauuuugagguua
	.(((((((((((.((((((((((((((((((...........)))))))).))))).))))).))).....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSME1AD-Contig207--.1176.0	is_MIRNA
	VAL:	2.23	MeanVal:	5.44233933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaaugcaauguacacc-ccacacugguc
            +++--+++-+++++++++|++----+++++
            +++--+++-+++++++++-++---|+++++
    REV:    gggcgguggugcauguggugggac-accag
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSME1AD-Contig207--.Lu0910.pre-miRNA:1728.miRNA:9408	aaugcaauguacacc-ccaca
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSME1AD-Contig207--.Lu0910.pre-miRNA:1728.miRNA:9409	auguacacc-ccacacugguc
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSME1AD-Contig207--.Lu0910.pre-miRNA:1728.miRNA:9410	aauguacacc-ccacacuggu
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSME1AD-Contig207--.Lu0910.pre-miRNA:1728.miRNA:9411	caaugcaauguacacc-ccac
>>LUSME1AD-Contig207--.Lu0910.pre-miRNA:1728
	gcccaaugcaauguacaccccacacuggucaaugacagaccacagggugguguacgugguggcggga
	.(((..(((.(((((((((((....(((((.......)))))...)).))))))))).)))..))).

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-Contig1265--.615.0	is_MIRNA
	VAL:	24.16	MeanVal:	114.8955405	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagaggaggaguggggaggaggaguuggaaauggu
            ++++++--++++-++++++++++++--++--+++++
            ++++++--++++|++++++++++++--++--+++++
    REV:    cuuuucuaccuc-uuccucuucuucuuccacuacca
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSME1NG-Contig1265--.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:9412	ggaggaggaguuggaaauggu
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSME1NG-Contig1265--.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:9413	gggaggaggaguuggaaaugg
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSME1NG-Contig1265--.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:9414	ggggaggaggaguuggaaaug
>>LUSME1NG-Contig1265--.Lu0910.pre-miRNA:1729
	gaagaggaggaguggggaggaggaguuggaaaugguaucccccaaauuggaaagagcccauucaagggcguaguggcugaacucgcucucgucuacagcaaccaucaccuucuucuucuccuucuccaucuuuucu
	((((((..((((.((((((((((((..((..(((((.(((........)))....((((......))))...((((.(((........))).))))....)))))..))..))))))))))))))))..)))))).

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-Contig1699--.446.0	is_MIRNA
	VAL:	1.21	MeanVal:	9.5291875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugucuuauauauauuagcuggugcuuugu-----ggcggggc-aauc--guuguauau
            +++++-----------++--++++++++++|||||++++++++|++++||+++++++++
            +++++---------||++--++++++++++-----++++++++-++++--+++++++++
    REV:    cacgguaccucuuc--ucucuuacgaaguaauuuguugccuugcuuaguguaacauaug
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSME1NG-Contig1699--.Lu0910.pre-miRNA:1730.miRNA:9415	uuauauauauuagcuggugcu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSME1NG-Contig1699--.Lu0910.pre-miRNA:1730.miRNA:9416	uauauauauuagcuggugcuu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSME1NG-Contig1699--.Lu0910.pre-miRNA:1730.miRNA:9417	cuuauauauauuagcuggugc
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSME1NG-Contig1699--.Lu0910.pre-miRNA:1730.miRNA:9418	auauauauuagcuggugcuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSME1NG-Contig1699--.Lu0910.pre-miRNA:1730.miRNA:9419	ugucuuauauauauuagcugg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSME1NG-Contig1699--.Lu0910.pre-miRNA:1730.miRNA:9420	ucuuauauauauuagcuggug
>>LUSME1NG-Contig1699--.Lu0910.pre-miRNA:1730
	gcuccaauugguuacccugcuguguuuguuaaagcugggucgccuguuggggagacguuucuuaauaaucucacaaguuuugggauuuuguaggaagcgagugucuuauauauauuagcuggugcuuuguggcggggcaaucguuguauauaguguauacaaugugauucguuccguuguuuaaugaagcauucucucuucuccauggcac
	.(((((((.(((.((((.(((...........))).)))).))).)))))))...(((((((((..(((((((.......)))))))...))))))))).(((((...........((..(((((((((((((((((((((((((((((((...)))))))))..)))).)))))))).....))))))))))..)).........)))))

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-Contig1699--.446.1	is_MIRNA
	VAL:	1.21	MeanVal:	9.5291875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugucuuauauauauuagcuggugcuuugu-----ggcggggc-aauc--guuguauau
            +++++-----------++--++++++++++|||||++++++++|++++||+++++++++
            +++++---------||++--++++++++++-----++++++++-++++--+++++++++
    REV:    cacgguaccucuuc--ucucuuacgaaguaauuuguugccuugcuuaguguaacauaug
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSME1NG-Contig1699--.Lu0910.pre-miRNA:1731.miRNA:9421	uuauauauauuagcuggugcu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSME1NG-Contig1699--.Lu0910.pre-miRNA:1731.miRNA:9422	uauauauauuagcuggugcuu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSME1NG-Contig1699--.Lu0910.pre-miRNA:1731.miRNA:9423	cuuauauauauuagcuggugc
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSME1NG-Contig1699--.Lu0910.pre-miRNA:1731.miRNA:9424	auauauauuagcuggugcuuu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSME1NG-Contig1699--.Lu0910.pre-miRNA:1731.miRNA:9425	ugucuuauauauauuagcugg
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSME1NG-Contig1699--.Lu0910.pre-miRNA:1731.miRNA:9426	ucuuauauauauuagcuggug
>>LUSME1NG-Contig1699--.Lu0910.pre-miRNA:1731
	gcuccaauugguuacccugcuguguuuguuaaagcugggucgccuguuggggagacguuucuuaauaaucucacaaguuuugggauuuuguaggaagcgagugucuuauauauauuagcuggugcuuuguggcggggcaaucguuguauauaguguauacaaugugauucguuccguuguuuaaugaagcauucucucuucuccauggcac
	.(((((((.(((.((((.(((.((.....)).))).)))).))).)))))))...(((((((((..(((((((.......)))))))...))))))))).(((((...........((..(((((((((((((((((((((((((((((((...)))))))))..)))).)))))))).....))))))))))..)).........)))))

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-Contig414--.320.0	is_MIRNA
	VAL:	1.94	MeanVal:	15.265965	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcu-ucagguucauguccgagaacgacga-gugg
            +++|+++---+++-+++++++++++++++|++++
            +++-+++---+++-+++++++++++++++-++++
    REV:    uggcaguagcaguccaggcucuugcuguuguacu
                    *********************	9:::29	8--28	>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1732.miRNA:9427	guucauguccgagaacgacga
                  *********************	7:::27	6--26	>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1732.miRNA:9428	agguucauguccgagaacgac
                 *********************	6:::26	5--25	>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1732.miRNA:9429	cagguucauguccgagaacga
                     *********************	10:::30	9--28	>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1732.miRNA:9430	uucauguccgagaacgacga-
                *********************	5:::25	4--24	>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1732.miRNA:9431	ucagguucauguccgagaacg
                        *********************	13:::33	12--31	>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1732.miRNA:9432	auguccgagaacgacga-gug
>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1732
	cuccgaagaugagcuucagguucauguccgagaacgacgagugggccuucauguugucguucucggaccugacgaugacggucaccugggugaccaggguccccgcguagucguacuggaacugguccaggugggcguugacgacgcugaggauggggacacgcggguggau
	.(((........((((((...(((.(((((((((((((((((((....)))).))))))))))))))).)))...))).)))..(((((....)))))...(((((((.(((...(((((.....)))))...((((((...)))))).........)))))))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-Contig414--.327.1	is_MIRNA
	VAL:	7.05	MeanVal:	46.5923742222222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucagguucauguccgagaacgacga-gugg
            +++---+++-+++++++++++++++|++++
            +++---+++-+++++++++++++++-++++
    REV:    aguagcaguccaggcucuugcuguuguacu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1733.miRNA:9433	guucauguccgagaacgacga
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1733.miRNA:9434	agguucauguccgagaacgac
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1733.miRNA:9435	cagguucauguccgagaacga
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1733.miRNA:9436	uucauguccgagaacgacga-
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1733.miRNA:9437	auguccgagaacgacga-gug
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1733.miRNA:9438	ucauguccgagaacgacga-g
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1733.miRNA:9439	cauguccgagaacgacga-gu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1733.miRNA:9440	gguucauguccgagaacgacg
>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1733
	gaugagcuucagguucauguccgagaacgacgagugggccuucauguugucguucucggaccugacgaugacggucaccugggugaccaggguccccgcguagucguacuggaacugguccaggugggcguugacgacgcugaggauggggacacgcggguggaugacua
	........(((...(((.(((((((((((((((((((....)))).))))))))))))))).)))...))).((((.(((((....))))).(((((((((.(((...(((((.....)))))...((((((...)))))).........)))))))))).))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-Contig414--.334.0	is_MIRNA
	VAL:	7.05	MeanVal:	46.5923742222222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucagguucauguccgagaacgacga-gugg
            +++---+++-+++++++++++++++|++++
            +++---+++-+++++++++++++++-++++
    REV:    aguagcaguccaggcucuugcuguuguacu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1734.miRNA:9441	guucauguccgagaacgacga
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1734.miRNA:9442	agguucauguccgagaacgac
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1734.miRNA:9443	cagguucauguccgagaacga
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1734.miRNA:9444	uucauguccgagaacgacga-
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1734.miRNA:9445	auguccgagaacgacga-gug
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1734.miRNA:9446	ucauguccgagaacgacga-g
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1734.miRNA:9447	cauguccgagaacgacga-gu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1734.miRNA:9448	gguucauguccgagaacgacg
>>LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1734
	uucagguucauguccgagaacgacgagugggccuucauguugucguucucggaccugacgaugacggucaccugggugaccaggguccccgcguagucguacuggaacugguccaggugggcguugacgacgcugaggauggggacacgcggguggaugacua
	.(((...(((.(((((((((((((((((((....)))).))))))))))))))).)))...))).((((.(((((....))))).(((((((((.(((...(((((.....)))))...((((((...)))))).........)))))))))).))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-RP-061-E02-07MAR2007-008--.329.1	is_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	7.13585333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guugcu-cgaaugguuagcaaugacagcugg-cc
            +++++-|++++++---+++++++++--+++-|++
            +++++--++++++--|+++++++++-|+++--++
    REV:    caacgcugcuuacau-uuguuguugg-gacgagg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSME1NG-RP-061-E02-07MAR2007-008--.Lu0910.pre-miRNA:1735.miRNA:9449	uugcu-cgaaugguuagcaau
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSME1NG-RP-061-E02-07MAR2007-008--.Lu0910.pre-miRNA:1735.miRNA:9450	gcu-cgaaugguuagcaauga
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSME1NG-RP-061-E02-07MAR2007-008--.Lu0910.pre-miRNA:1735.miRNA:9451	cu-cgaaugguuagcaaugac
                    *********************	9:::29	8--28	>>LUSME1NG-RP-061-E02-07MAR2007-008--.Lu0910.pre-miRNA:1735.miRNA:9452	gaaugguuagcaaugacagcu
                     *********************	10:::30	9--29	>>LUSME1NG-RP-061-E02-07MAR2007-008--.Lu0910.pre-miRNA:1735.miRNA:9453	aaugguuagcaaugacagcug
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSME1NG-RP-061-E02-07MAR2007-008--.Lu0910.pre-miRNA:1735.miRNA:9454	ugcu-cgaaugguuagcaaug
>>LUSME1NG-RP-061-E02-07MAR2007-008--.Lu0910.pre-miRNA:1735
	gacucugcagcaucuccaaauugaaggguccugaauucgucguguugauagaguucugaccguaguuuguguuguuguugcucgaaugguuagcaaugacagcuggccuuauuggagcaggguuguuguuuacauucgucgcaaccggucuggacguggugacauauccg
	((((..((((((....(((((((...((((..(((((((((.....))).)))))).)))).))))))))))))).(((((.((((((...(((((((((..(((.((.....))..))).)))))))))..))))))..))))).)))).(((..((....))..))).

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-RP-063-A10-07MAR2007-080--.386.0	is_MIRNA
	VAL:	3.38	MeanVal:	18.2628	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uacgugacaag----acuguaguagugugcca-uuau
            ++++-++++--||||+++++-++++++++---|++++
            ++++-++++------+++++-++++++++----++++
    REV:    auguuuuguggguuaugauaccaucacacauacgaua
                           *********************	16:::36	12--31	>>LUSME1NG-RP-063-A10-07MAR2007-080--.Lu0910.pre-miRNA:1736.miRNA:9455	acuguaguagugugcca-uua
                            *********************	17:::37	13--32	>>LUSME1NG-RP-063-A10-07MAR2007-080--.Lu0910.pre-miRNA:1736.miRNA:9456	cuguaguagugugcca-uuau
                          *********************	15:::35	12--30	>>LUSME1NG-RP-063-A10-07MAR2007-080--.Lu0910.pre-miRNA:1736.miRNA:9457	-acuguaguagugugcca-uu
>>LUSME1NG-RP-063-A10-07MAR2007-080--.Lu0910.pre-miRNA:1736
	gcuagcuagcuagcuagcuggguuguacgugacaagacuguaguagugugccauuauugaaauagcauacacacuaccauaguauuggguguuuuguaa
	.((((((((....))))))))....((((.((((..(((((.((((((((...((((....))))....)))))))).)))))......)))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.359.0	is_MIRNA
	VAL:	3.88	MeanVal:	69.464238	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugagauagacauauuuaucuaaacaauuucuauuuaguuug---uacuaca-uuacuuuugaguuuucuguuuaugcuacauauacuuuuugagu-uuuuauuuuauuuu-ggu-uauguug--uguaucugugauguga
            ++++++++++------------++++++++++-----+++++|||+++++--|+++-+++-+++-----+++++-+++++------+++-+++-++|++++++++++++--|++-|+++++--||+++----++---++++
            ++++++++++||||||||||||++++++++++----|+++++---+++++---+++-+++-+++-----+++++-+++++--||||+++-+++|++-++++++++++++---++--+++++----+++----++---++++
    REV:    aauucuguuu------------uuguuaaagaguua-caaacuaagugauuggaguaaaaucuuuacaaacaaaaacgguaa----gaguaac-cacagaauaaaauaauuuucuuauacauaaaacaauuucaauuuacu
                                                                   *********************	56:::76	52--72	>>LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1737.miRNA:9458	acuuuugaguuuucuguuuau
                                                                 *********************	54:::74	50--70	>>LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1737.miRNA:9459	uuacuuuugaguuuucuguuu
                                                                    *********************	57:::77	53--73	>>LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1737.miRNA:9460	cuuuugaguuuucuguuuaug
                                                                  *********************	55:::75	51--71	>>LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1737.miRNA:9461	uacuuuugaguuuucuguuua
                                                                                                                 *********************	102:::122	97--115	>>LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1737.miRNA:9462	auuuuauuuu-ggu-uauguu
                                                                                                               *********************	100:::120	95--113	>>LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1737.miRNA:9463	uuauuuuauuuu-ggu-uaug
>>LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1737
	cuugagauagacauauuuaucuaaacaauuucuauuuaguuuguacuacauuacuuuugaguuuucuguuuaugcuacauauacuuuuugaguuuuuauuuuauuuugguuauguuguguaucugugaugugaaaauauuagaguuaaaucuaauuauauuucaaaaauguagauauaaaauguuuauuuuccuucuauuuucuuaccucauuuaacuuuaacaaaauacauauucuuuuaauaaaauaagacaccaaugagaauggcaaaaacaaacauuucuaaaaugagguuagugaaucaaacauugagaaauuguuuuugucuuaau
	.((((((((((............((((((((((.....((((((((((..(((.(((.(((.....(((((.(((((......(((.(((.((((((((((((((..((.(((((..(((....((...((((....((((((......))))))..............(((((...(((((....)))))...))))).........))))...))....)))....)))))..))...)))))))))))).))))).)))..))))).))))).....))).))).)))...)))))...)))))....)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.359.1	is_MIRNA
	VAL:	2.74	MeanVal:	49.0865575	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugagauagacauauuuaucuaaacaauuucuauuuaguuug---uacuaca-uuacuuuugaguuuucuguuuaugcuacauauacuuuuugagu-uuuuauuuuauuuu-ggu-uauguug--uguaucu-----gugaugu--gaaaaua
            ++++++++++------------++++++++++-----+++++|||+++++--|+++-+++-+++-----+++++-+++++------+++-+++-++|++++++++++++--|++-|+++++--||+++----|||||++++-++||+++++++
            ++++++++++||||||||||||++++++++++----|+++++---+++++---+++-+++-+++-----+++++-+++++--||||+++-+++|++-++++++++++++---++--+++++----+++---------++++-++--+++++++
    REV:    aauucuguuu------------uuguuaaagaguua-caaacuaagugauuggaguaaaaucuuuacaaacaaaaacgguaa----gaguaac-cacagaauaaaauaauuuucuuauacauaaaacaauuucaauuuacuccauucuuuuau
                                                                   *********************	56:::76	52--72	>>LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1738.miRNA:9464	acuuuugaguuuucuguuuau
                                                                 *********************	54:::74	50--70	>>LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1738.miRNA:9465	uuacuuuugaguuuucuguuu
                                                                    *********************	57:::77	53--73	>>LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1738.miRNA:9466	cuuuugaguuuucuguuuaug
                                                                  *********************	55:::75	51--71	>>LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1738.miRNA:9467	uacuuuugaguuuucuguuua
                                                                                                                 *********************	102:::122	97--115	>>LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1738.miRNA:9468	auuuuauuuu-ggu-uauguu
                                                                                                                *********************	101:::121	96--114	>>LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1738.miRNA:9469	uauuuuauuuu-ggu-uaugu
>>LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1738
	cuugagauagacauauuuaucuaaacaauuucuauuuaguuuguacuacauuacuuuugaguuuucuguuuaugcuacauauacuuuuugaguuuuuauuuuauuuugguuauguuguguaucugugaugugaaaauauuagaguuaaaucuaauuauauuucaaaaauguagauauaaaauguuuauuuuccuucuauuuucuuaccucauuuaacuuuaacaaaauacauauucuuuuaauaaaauaagacaccaaugagaauggcaaaaacaaacauuucuaaaaugagguuagugaaucaaacauugagaaauuguuuuugucuuaau
	.((((((((((............((((((((((.....((((((((((..(((.(((.(((.....(((((.(((((......(((.(((.((((((((((((((..((.(((((..(((....((((.(((((((((.((((......)))).((((((((((....)).)))))))).................)))))))..)).)))).........)))....)))))..))...)))))))))))).))))).)))..))))).))))).....))).))).)))...)))))...)))))....)))))))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.624.0	is_MIRNA
	VAL:	3.23	MeanVal:	18.349262	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaaaaacaaacauuucuaaaauga--gguu
            ++++++++++---++++++--++++-||++++
            ++++++++++|||++++++-|++++---++++
    REV:    cuguuuuugu---uaaagag-uuacaaacuaa
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1739.miRNA:9470	aaaaacaaacauuucuaaaau
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1739.miRNA:9471	caaaaacaaacauuucuaaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1739.miRNA:9472	aaaacaaacauuucuaaaaug
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1739.miRNA:9473	aaacaaacauuucuaaaauga
>>LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1739
	ggcaaaaacaaacauuucuaaaaugagguuagugaaucaaacauugagaaauuguuuuugucu
	((((((((((...((((((..((((.((((....))))...)))).)))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-RP-099-A11-08MAR2007-095--.0	is_MIRNA
	VAL:	6.90	MeanVal:	33.010768	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaugggauuggccugug--accccuggaaaguacuag
            +++-+++++-+++---+++||++++++++--++++++++
            +++-+++++|+++---+++--++++++++--++++++++
    REV:    gguaaccuu-accuuucacgauggggguccaucaugauc
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSME1NG-RP-099-A11-08MAR2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1740.miRNA:9474	caaugggauuggccugug--a
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSME1NG-RP-099-A11-08MAR2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1740.miRNA:9475	aaugggauuggccugug--ac
                *********************	5:::25	5--23	>>LUSME1NG-RP-099-A11-08MAR2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1740.miRNA:9476	ugggauuggccugug--accc
                             *********************	18:::38	18--36	>>LUSME1NG-RP-099-A11-08MAR2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1740.miRNA:9477	ug--accccuggaaaguacua
                          *********************	15:::35	15--33	>>LUSME1NG-RP-099-A11-08MAR2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1740.miRNA:9478	cugug--accccuggaaagua
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSME1NG-RP-099-A11-08MAR2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1740.miRNA:9479	augggauuggccugug--acc
>>LUSME1NG-RP-099-A11-08MAR2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1740
	ccaaugggauuggccugugaccccuggaaaguacuaguuuuacuaguacuaccuggggguagcacuuuccauuccaauggaagugccauguguuguuugagccccaguaaguauuaccuggggcuaa
	(((.(((((.(((...(((((((((((..((((((((.....))))))))..))))))))..)))...)))))))).)))...................((((((((..........))))))))..

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-RP-099-A11-08MAR2007-095--.1	is_MIRNA
	VAL:	6.90	MeanVal:	33.010768	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaugggauuggccugug--accccuggaaaguacuag
            +++-+++++-+++---+++||++++++++--++++++++
            +++-+++++|+++---+++--++++++++--++++++++
    REV:    gguaaccuu-accuuucacgauggggguccaucaugauc
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSME1NG-RP-099-A11-08MAR2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1741.miRNA:9480	caaugggauuggccugug--a
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSME1NG-RP-099-A11-08MAR2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1741.miRNA:9481	aaugggauuggccugug--ac
                *********************	5:::25	5--23	>>LUSME1NG-RP-099-A11-08MAR2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1741.miRNA:9482	ugggauuggccugug--accc
                             *********************	18:::38	18--36	>>LUSME1NG-RP-099-A11-08MAR2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1741.miRNA:9483	ug--accccuggaaaguacua
                          *********************	15:::35	15--33	>>LUSME1NG-RP-099-A11-08MAR2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1741.miRNA:9484	cugug--accccuggaaagua
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSME1NG-RP-099-A11-08MAR2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1741.miRNA:9485	augggauuggccugug--acc
>>LUSME1NG-RP-099-A11-08MAR2007-095--.Lu0910.pre-miRNA:1741
	ccaaugggauuggccugugaccccuggaaaguacuaguuuuacuaguacuaccuggggguagcacuuuccauuccaauggaagugccauguguuguuugagccccaguaaguauuaccuggggcuaa
	(((.(((((.(((...(((((((((((..((((((((.....))))))))..))))))))..)))...)))))))).)))...................((((((((((.....))).)))))))..

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-RP-115-F07-16MAR2007-053--.387.0	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	25.8306183333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaauaugcgcaggaggugagcacaaugugc
            +++++++++++--+++++------+++++++
            +++++++++++--+++++------+++++++
    REV:    cauuauaugcggauuccaguaauauuacacg
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSME1NG-RP-115-F07-16MAR2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1742.miRNA:9486	gcaggaggugagcacaaugug
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSME1NG-RP-115-F07-16MAR2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1742.miRNA:9487	cgcaggaggugagcacaaugu
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSME1NG-RP-115-F07-16MAR2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1742.miRNA:9488	caggaggugagcacaaugugc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSME1NG-RP-115-F07-16MAR2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1742.miRNA:9489	augcgcaggaggugagcacaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSME1NG-RP-115-F07-16MAR2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1742.miRNA:9490	uaugcgcaggaggugagcaca
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSME1NG-RP-115-F07-16MAR2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1742.miRNA:9491	ugcgcaggaggugagcacaau
>>LUSME1NG-RP-115-F07-16MAR2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1742
	uuucaaucguaauaugcgcaggaggugagcacaaugugcgcagcacauuauaaugaccuuaggcguauauuaccaugacaaaccuguuuuuucacauugucgaauuuugaac
	.(((((..(((((((((((..(((((......(((((((...)))))))......)))))..)))))))))))..((((((...(((......)))))))))....))))).

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-RP-115-F07-16MAR2007-053--.394.0	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	25.8306183333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaauaugcgcaggaggugagcacaaugugc
            +++++++++++--+++++------+++++++
            +++++++++++--+++++------+++++++
    REV:    cauuauaugcggauuccaguaauauuacacg
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSME1NG-RP-115-F07-16MAR2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1743.miRNA:9492	gcaggaggugagcacaaugug
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSME1NG-RP-115-F07-16MAR2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1743.miRNA:9493	cgcaggaggugagcacaaugu
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSME1NG-RP-115-F07-16MAR2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1743.miRNA:9494	caggaggugagcacaaugugc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSME1NG-RP-115-F07-16MAR2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1743.miRNA:9495	augcgcaggaggugagcacaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSME1NG-RP-115-F07-16MAR2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1743.miRNA:9496	uaugcgcaggaggugagcaca
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSME1NG-RP-115-F07-16MAR2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1743.miRNA:9497	ugcgcaggaggugagcacaau
>>LUSME1NG-RP-115-F07-16MAR2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1743
	cguaauaugcgcaggaggugagcacaaugugcgcagcacauuauaaugaccuuaggcguauauuaccaugacaaaccuguuuuuucacauugucga
	.(((((((((((..(((((......(((((((...)))))))......)))))..)))))))))))..((((((...(((......))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.341.0	is_MIRNA
	VAL:	30.86	MeanVal:	418.350599333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gac-aacacacgacauguauugucaacauacgucgugugu
            +++|++++++++---++++-++-+++++++--++++++++
            +++-++++++++---++++-++-+++++++--++++++++
    REV:    cugauuguguguaucacauuaucguuguguauggcacaca
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1744.miRNA:9498	cgacauguauugucaacauac
                 *********************	6:::26	5--25	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1744.miRNA:9499	acacacgacauguauugucaa
                *********************	5:::25	4--24	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1744.miRNA:9500	aacacacgacauguauuguca
                   *********************	8:::28	7--27	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1744.miRNA:9501	acacgacauguauugucaaca
                         *********************	14:::34	13--33	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1744.miRNA:9502	cauguauugucaacauacguc
                       *********************	12:::32	11--31	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1744.miRNA:9503	gacauguauugucaacauacg
>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1744
	gcuugggcugaaaaacagcccgcugaagacaacacacgacauguauugucaacauacgucguguguuagcaacacacgguauguguugcuauuacacuauguguguuaguccuccgucaucaaucuucaucucauugacuuuuucaacuuucagaacgcg
	((..((((((.....)))))).((((((((((((((((...((((.((.(((((((..((((((((.....))))))))..))))))).)).))))...)))))))).)))....((((................))))..........)))))...)).

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.345.0	is_MIRNA
	VAL:	30.86	MeanVal:	418.350599333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gac-aacacacgacauguauugucaacauacgucgugugu
            +++|++++++++---++++-++-+++++++--++++++++
            +++-++++++++---++++-++-+++++++--++++++++
    REV:    cugauuguguguaucacauuaucguuguguauggcacaca
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1745.miRNA:9504	cgacauguauugucaacauac
                 *********************	6:::26	5--25	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1745.miRNA:9505	acacacgacauguauugucaa
                *********************	5:::25	4--24	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1745.miRNA:9506	aacacacgacauguauuguca
                   *********************	8:::28	7--27	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1745.miRNA:9507	acacgacauguauugucaaca
                         *********************	14:::34	13--33	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1745.miRNA:9508	cauguauugucaacauacguc
                       *********************	12:::32	11--31	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1745.miRNA:9509	gacauguauugucaacauacg
>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1745
	gggcugaaaaacagcccgcugaagacaacacacgacauguauugucaacauacgucguguguuagcaacacacgguauguguugcuauuacacuauguguguuaguccuccgucaucaaucuucaucucauugacuuuuucaacuuucaga
	((((((.....)))))).((((((((((((((((...((((.((.(((((((..((((((((.....))))))))..))))))).)).))))...)))))))).)))....((((................))))..........))))).

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.362.0	is_MIRNA
	VAL:	30.86	MeanVal:	418.350599333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gac-aacacacgacauguauugucaacauacgucgugugu
            +++|++++++++---++++-++-+++++++--++++++++
            +++-++++++++---++++-++-+++++++--++++++++
    REV:    cugauuguguguaucacauuaucguuguguauggcacaca
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1746.miRNA:9510	cgacauguauugucaacauac
                 *********************	6:::26	5--25	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1746.miRNA:9511	acacacgacauguauugucaa
                *********************	5:::25	4--24	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1746.miRNA:9512	aacacacgacauguauuguca
                   *********************	8:::28	7--27	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1746.miRNA:9513	acacgacauguauugucaaca
                         *********************	14:::34	13--33	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1746.miRNA:9514	cauguauugucaacauacguc
                       *********************	12:::32	11--31	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1746.miRNA:9515	gacauguauugucaacauacg
>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1746
	gcugaagacaacacacgacauguauugucaacauacgucguguguuagcaacacacgguauguguugcuauuacacuauguguguuaguccuccgucaucaaucuucaucucauugacuuuuucaacuuucaga
	.((((((((((((((((...((((.((.(((((((..((((((((.....))))))))..))))))).)).))))...)))))))).)))....((((................))))..........))))).

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.365.0	is_MIRNA
	VAL:	24.01	MeanVal:	328.375748333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagac-aacacacgacauguauugucaacauacgucgugugu
            ++-+++|++++++++---++++-++-+++++++--++++++++
            ++-+++-++++++++---++++-++-+++++++--++++++++
    REV:    cuccugauuguguguaucacauuaucguuguguauggcacaca
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1747.miRNA:9516	aagac-aacacacgacaugua
                         *********************	14:::34	13--33	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1747.miRNA:9517	cgacauguauugucaacauac
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1747.miRNA:9518	agac-aacacacgacauguau
                    *********************	9:::29	8--28	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1747.miRNA:9519	acacacgacauguauugucaa
                   *********************	8:::28	7--27	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1747.miRNA:9520	aacacacgacauguauuguca
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1747.miRNA:9521	acacgacauguauugucaaca
>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1747
	gaagacaacacacgacauguauugucaacauacgucguguguuagcaacacacgguauguguugcuauuacacuauguguguuaguccuccgucaucaaucuucaucucauugacu
	((.(((((((((((...((((.((.(((((((..((((((((.....))))))))..))))))).)).))))...)))))))).))).)).((((................)))).

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.367.0	is_MIRNA
	VAL:	30.86	MeanVal:	418.350599333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gac-aacacacgacauguauugucaacauacgucgugugu
            +++|++++++++---++++-++-+++++++--++++++++
            +++-++++++++---++++-++-+++++++--++++++++
    REV:    cugauuguguguaucacauuaucguuguguauggcacaca
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1748.miRNA:9522	cgacauguauugucaacauac
                 *********************	6:::26	5--25	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1748.miRNA:9523	acacacgacauguauugucaa
                *********************	5:::25	4--24	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1748.miRNA:9524	aacacacgacauguauuguca
                   *********************	8:::28	7--27	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1748.miRNA:9525	acacgacauguauugucaaca
                         *********************	14:::34	13--33	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1748.miRNA:9526	cauguauugucaacauacguc
                       *********************	12:::32	11--31	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1748.miRNA:9527	gacauguauugucaacauacg
>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1748
	agacaacacacgacauguauugucaacauacgucguguguuagcaacacacgguauguguugcuauuacacuauguguguuaguccuccgucaucaaucuucaucucauugacu
	.(((((((((((...((((.((.(((((((..((((((((.....))))))))..))))))).)).))))...)))))))).)))....((((................)))).

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.370.0	is_MIRNA
	VAL:	12.53	MeanVal:	168.87875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aacacacgacauguauugucaacauacgucgugugu
            ++++++++---++++-++-+++++++--++++++++
            ++++++++---++++-++-+++++++--++++++++
    REV:    uuguguguaucacauuaucguuguguauggcacaca
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1749.miRNA:9528	cgacauguauugucaacauac
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1749.miRNA:9529	acacgacauguauugucaaca
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1749.miRNA:9530	acacacgacauguauugucaa
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1749.miRNA:9531	cauguauugucaacauacguc
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1749.miRNA:9532	gacauguauugucaacauacg
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1749.miRNA:9533	acauguauugucaacauacgu
>>LUSME1NG-RP-118-D09-15MAR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1749
	caacacacgacauguauugucaacauacgucguguguuagcaacacacgguauguguugcuauuacacuauguguguuaguccuccgucaucaaucuucaucucauugacu
	.((((((((...((((.((.(((((((..((((((((.....))))))))..))))))).)).))))...))))))))........((((................)))).

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-RP-177-H09-14APR2007-065--.454.0	is_MIRNA
	VAL:	1.91	MeanVal:	11.8429815	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugcugugaguu---gcagaagaaguaggaa-aguggaagaugaagaagga
            +++++++--++++|||+++++++++++++---|+++++-++---++++++++
            +++++++--++++---+++++++++++++----+++++-++--|++++++++
    REV:    uuaugaugaucggaacugucuucuucgucgucgucgucgucga-uucuucuu
                             *********************	18:::38	15--34	>>LUSME1NG-RP-177-H09-14APR2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1750.miRNA:9534	cagaagaaguaggaa-agugg
                               *********************	20:::40	17--36	>>LUSME1NG-RP-177-H09-14APR2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1750.miRNA:9535	gaagaaguaggaa-aguggaa
                                *********************	21:::41	18--37	>>LUSME1NG-RP-177-H09-14APR2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1750.miRNA:9536	aagaaguaggaa-aguggaag
                              *********************	19:::39	16--35	>>LUSME1NG-RP-177-H09-14APR2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1750.miRNA:9537	agaagaaguaggaa-agugga
                            *********************	17:::37	14--33	>>LUSME1NG-RP-177-H09-14APR2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1750.miRNA:9538	gcagaagaaguaggaa-agug
                                           *********************	32:::52	29--48	>>LUSME1NG-RP-177-H09-14APR2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1750.miRNA:9539	a-aguggaagaugaagaagga
>>LUSME1NG-RP-177-H09-14APR2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1750
	agcugcucucgguucuugauucuccaaggauucagaggaaagcaggaugcugugaguugcagaagaaguaggaaaguggaagaugaagaaggagauggugaaacaugugaugaggaggagcaaugacgaacuagucaucuuucuucuuagcugcugcugcugcugcuucuucugucaaggcuaguaguauua
	.(((.((((..(((((((......)))))))..))))...)))..(((((((..(((((((((((((((((...(((((.((...((((((((.(((......)))..(((((..((.............))..))))).))))))))..)).)))))....)))))))))))))...))))..))))))).

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-RP-177-H09-14APR2007-065--.498.0	is_MIRNA
	VAL:	1.91	MeanVal:	11.8429815	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugcugugaguu---gcagaagaaguaggaa-aguggaagaugaagaagga
            +++++++--++++|||+++++++++++++---|+++++-++---++++++++
            +++++++--++++---+++++++++++++----+++++-++--|++++++++
    REV:    uuaugaugaucggaacugucuucuucgucgucgucgucgucga-uucuucuu
                             *********************	18:::38	15--34	>>LUSME1NG-RP-177-H09-14APR2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1751.miRNA:9540	cagaagaaguaggaa-agugg
                               *********************	20:::40	17--36	>>LUSME1NG-RP-177-H09-14APR2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1751.miRNA:9541	gaagaaguaggaa-aguggaa
                                *********************	21:::41	18--37	>>LUSME1NG-RP-177-H09-14APR2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1751.miRNA:9542	aagaaguaggaa-aguggaag
                              *********************	19:::39	16--35	>>LUSME1NG-RP-177-H09-14APR2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1751.miRNA:9543	agaagaaguaggaa-agugga
                            *********************	17:::37	14--33	>>LUSME1NG-RP-177-H09-14APR2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1751.miRNA:9544	gcagaagaaguaggaa-agug
                                           *********************	32:::52	29--48	>>LUSME1NG-RP-177-H09-14APR2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1751.miRNA:9545	a-aguggaagaugaagaagga
>>LUSME1NG-RP-177-H09-14APR2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1751
	ggaugcugugaguugcagaagaaguaggaaaguggaagaugaagaaggagauggugaaacaugugaugaggaggagcaaugacgaacuagucaucuuucuucuuagcugcugcugcugcugcuucuucugucaaggcuaguaguauua
	.(((((((..(((((((((((((((((...(((((.((...((((((((.(((......)))..(((((..((.............))..))))).))))))))..)).)))))....)))))))))))))...))))..))))))).

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.221.0	is_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	5.35154866666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccagcau-guugauuuucuucauuggcugcugcuucucucuggcug
            +++++---|++++++---++++++++-++++-+++++-++-++++++
            +++++----++++++-||++++++++-++++-+++++|++|++++++
    REV:    cggucuucucgacugu--ggaguaacagaugucgagg-ga-aucgau
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1752.miRNA:9546	agcau-guugauuuucuucau
                       *********************	12:::32	11--31	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1752.miRNA:9547	ugauuuucuucauuggcugcu
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1752.miRNA:9548	gcau-guugauuuucuucauu
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1752.miRNA:9549	cau-guugauuuucuucauug
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1752.miRNA:9550	uucauuggcugcugcuucucu
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1752.miRNA:9551	cagcau-guugauuuucuuca
>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1752
	gguuuuuugcagaccuuucuggaaaaugucugcuaacuagagcaaaaaaccaaaacccaucucaccaaaaagaaaaauggaagccagcauguugauuuucuucauuggcugcugcuucucucuggcuguuuuagcuaagggagcuguagacaaugaggugucagcucuucuggcgaugaaaucaagccuugucgauucuucgaaucugcuggcugauuggacauuggaaggcaauaaucacugcagguggacuggggugagcugcaacucuagaggguuu
	((((((((((...((.....))......((((.....)))))))))))))).((((((.(((..((((..............(((((...((((((...((((((((.((((.(((((.((.((((((...))))))))))))).)))).)))))))).))))))....))))).....((((.((((..((.(((((...))))).)).)))))))).....))))...(((....(((((.(((.....))).)))))..)))......)))))))))

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.229.0	is_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	5.35154866666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccagcau-guugauuuucuucauuggcugcugcuucucucuggcug
            +++++---|++++++---++++++++-++++-+++++-++-++++++
            +++++----++++++-||++++++++-++++-+++++|++|++++++
    REV:    cggucuucucgacugu--ggaguaacagaugucgagg-ga-aucgau
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1753.miRNA:9552	agcau-guugauuuucuucau
                       *********************	12:::32	11--31	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1753.miRNA:9553	ugauuuucuucauuggcugcu
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1753.miRNA:9554	gcau-guugauuuucuucauu
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1753.miRNA:9555	cau-guugauuuucuucauug
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1753.miRNA:9556	uucauuggcugcugcuucucu
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1753.miRNA:9557	cagcau-guugauuuucuuca
>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1753
	gcagaccuuucuggaaaaugucugcuaacuagagcaaaaaaccaaaacccaucucaccaaaaagaaaaauggaagccagcauguugauuuucuucauuggcugcugcuucucucuggcuguuuuagcuaagggagcuguagacaaugaggugucagcucuucuggcgaugaaaucaagccuugucgauucuucgaaucugcuggcugauuggacauuggaaggcaauaaucacugcagguggacuggggugagcugcaacucuaga
	((((((.(((.....))).))))))...((((((.......((((....((((...(((..........)))..(((((...((((((...((((((((.((((.(((((.((.((((((...))))))))))))).)))).)))))))).))))))....))))))))).((((.((((..((.(((((...))))).)).)))))))).....))))...(((....(((((.(((.....))).)))))..)))..)))))).

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.279.0	is_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	5.35154866666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccagcau-guugauuuucuucauuggcugcugcuucucucuggcug
            +++++---|++++++---++++++++-++++-+++++-++-++++++
            +++++----++++++-||++++++++-++++-+++++|++|++++++
    REV:    cggucuucucgacugu--ggaguaacagaugucgagg-ga-aucgau
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1754.miRNA:9558	agcau-guugauuuucuucau
                       *********************	12:::32	11--31	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1754.miRNA:9559	ugauuuucuucauuggcugcu
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1754.miRNA:9560	gcau-guugauuuucuucauu
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1754.miRNA:9561	cau-guugauuuucuucauug
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1754.miRNA:9562	uucauuggcugcugcuucucu
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1754.miRNA:9563	cagcau-guugauuuucuuca
>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1754
	aucucaccaaaaagaaaaauggaagccagcauguugauuuucuucauuggcugcugcuucucucuggcuguuuuagcuaagggagcuguagacaaugaggugucagcucuucuggcgaugaaaucaagccuugucgauucuucgaaucugcuggcugauuggacauuggaaggcaauaaucacugcagguggacuggggugagcugcaacucuagaggg
	.((((.((((..............(((((...((((((...((((((((.((((.(((((.((.((((((...))))))))))))).)))).)))))))).))))))....))))).....((((.((((..((.(((((...))))).)).)))))))).....))))...(((....(((((.(((.....))).)))))..))).......)))).

###########################################################################################################################

>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.283.0	is_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	5.35154866666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccagcau-guugauuuucuucauuggcugcugcuucucucuggcug
            +++++---|++++++---++++++++-++++-+++++-++-++++++
            +++++----++++++-||++++++++-++++-+++++|++|++++++
    REV:    cggucuucucgacugu--ggaguaacagaugucgagg-ga-aucgau
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1755.miRNA:9564	agcau-guugauuuucuucau
                       *********************	12:::32	11--31	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1755.miRNA:9565	ugauuuucuucauuggcugcu
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1755.miRNA:9566	gcau-guugauuuucuucauu
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1755.miRNA:9567	cau-guugauuuucuucauug
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1755.miRNA:9568	uucauuggcugcugcuucucu
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1755.miRNA:9569	cagcau-guugauuuucuuca
>>LUSME1NG-RP-231-A06-13DEC2007-048--.Lu0910.pre-miRNA:1755
	caccaaaaagaaaaauggaagccagcauguugauuuucuucauuggcugcugcuucucucuggcuguuuuagcuaagggagcuguagacaaugaggugucagcucuucuggcgaugaaaucaagccuugucgauucuucgaaucugcuggcugauuggacauuggaaggcaauaaucacugcagguggacuggggugagcugcaacucuagaggguu
	.(((....(((..((((...(((((...((((((...((((((((.((((.(((((.((.((((((...))))))))))))).)))).)))))))).))))))....))))).....((((.((((..((.(((((...))))).)).))))))))...)))).....(((....(((((.(((.....))).)))))..)))...)))....))).

###########################################################################################################################

>LUSME2AD-T3-026-D06-09AUG2009-029--.610.0	is_MIRNA
	VAL:	10.66	MeanVal:	88.2090533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaugaaaauguuuuuggucaucauacagcuagcua
            +++----+++-----++++++++-+++++++++++
            +++---|+++-----++++++++|+++++++++++
    REV:    gugagg-uacuucuuuuaguggu-uguugaucgau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSME2AD-T3-026-D06-09AUG2009-029--.Lu0910.pre-miRNA:1756.miRNA:9570	auguuuuuggucaucauacag
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSME2AD-T3-026-D06-09AUG2009-029--.Lu0910.pre-miRNA:1756.miRNA:9571	uuuuuggucaucauacagcua
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSME2AD-T3-026-D06-09AUG2009-029--.Lu0910.pre-miRNA:1756.miRNA:9572	aauguuuuuggucaucauaca
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSME2AD-T3-026-D06-09AUG2009-029--.Lu0910.pre-miRNA:1756.miRNA:9573	uggucaucauacagcuagcua
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSME2AD-T3-026-D06-09AUG2009-029--.Lu0910.pre-miRNA:1756.miRNA:9574	uuggucaucauacagcuagcu
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSME2AD-T3-026-D06-09AUG2009-029--.Lu0910.pre-miRNA:1756.miRNA:9575	uuuuggucaucauacagcuag
>>LUSME2AD-T3-026-D06-09AUG2009-029--.Lu0910.pre-miRNA:1756
	guaugaaaauguuuuuggucaucauacagcuagcuacaaguagcuaguuguuggugauuuucuucauggagugu
	.(((....(((.....((((((((.(((((((((((....))))))))))))))))))).....)))...))).

###########################################################################################################################

>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.255.0	is_MIRNA
	VAL:	6.34	MeanVal:	25.089768	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagucaagag-cgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauu
            ++++++++---|++-+++++---++++++++--+++++++++-++++++++++++
            ++++++++----++-+++++|||++++++++||+++++++++-++++++++++++
    REV:    cuucaguuaagggcuuggaa---auuaggaa--auauuuuacuagugcccucuaa
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1757.miRNA:9576	uauaagguguuuaugggagau
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1757.miRNA:9577	auaagguguuuaugggagauu
>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1757
	aucugcuaaucuuugaaaccguuauuuaacuuggagaagggugaagaaauggagaaugauacucaaguuuuggauauuuuguucggggguaaagaaacagaguaaugguguuggguuuuggaaagaagaagucaagagcgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauuccgaauuugacaaaaucucccgugaucauuuuauaaaggauuaaagguucgggaauugacuucc
	.(((.((((..(((((.((((((((((..((((((.((((.....(((((.(((.......)))..))))).....)))).)))))).((......)).)))))))))).)))))..))))..))).((((((((...((.(((((...((((((((..(((((((((.((((((((((((.............)))))))))))).)))))))))))))))))))))).))....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.259.0	is_MIRNA
	VAL:	6.34	MeanVal:	25.089768	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagucaagag-cgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauu
            ++++++++---|++-+++++---++++++++--+++++++++-++++++++++++
            ++++++++----++-+++++|||++++++++||+++++++++-++++++++++++
    REV:    cuucaguuaagggcuuggaa---auuaggaa--auauuuuacuagugcccucuaa
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1758.miRNA:9578	uauaagguguuuaugggagau
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1758.miRNA:9579	auaagguguuuaugggagauu
>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1758
	gcuaaucuuugaaaccguuauuuaacuuggagaagggugaagaaauggagaaugauacucaaguuuuggauauuuuguucggggguaaagaaacagaguaaugguguuggguuuuggaaagaagaagucaagagcgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauuccgaauuugacaaaaucucccgugaucauuuuauaaaggauuaaagguucgggaauugacuucc
	.((((..(((((.((((((((((..((((((.((((.....(((((.(((.......)))..))))).....)))).)))))).((......)).)))))))))).)))))..))))......((((((((...((.(((((...((((((((..(((((((((.((((((((((((.............)))))))))))).)))))))))))))))))))))).))....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.289.0	is_MIRNA
	VAL:	2.41	MeanVal:	19.3410565	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguaaagaaacag-agua-augguguuggguu-uuggaaagaagaagucaagag-cgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauu
            ++++++--++++++|+++-|++++-+++-++++|+++-------++++++++---|++-+++++---++++++++--+++++++++-++++++++++++
            ++++++--++++++-+++--++++-+++-++++-+++------|++++++++----++-+++++|||++++++++||+++++++++-++++++++++++
    REV:    cuuauuaguuugucuucaacuacuuuaagcuagugacagaggc-cuucaguuaagggcuuggaa---auuaggaa--auauuuuacuagugcccucuaa
                                                                                         *********************	78:::98	74--94	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1759.miRNA:9580	uauaagguguuuaugggagau
                                                                                          *********************	79:::99	75--95	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1759.miRNA:9581	auaagguguuuaugggagauu
                *********************	5:::25	5--23	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1759.miRNA:9582	aaagaaacag-agua-auggu
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1759.miRNA:9583	guaaagaaacag-agua-aug
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1759.miRNA:9584	uaaagaaacag-agua-augg
>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1759
	agaagggugaagaaauggagaaugauacucaaguuuuggauauuuuguucggggguaaagaaacagaguaaugguguuggguuuuggaaagaagaagucaagagcgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauuccgaauuugacaaaaucucccgugaucauuuuauaaaggauuaaagguucgggaauugacuuccggagacagugaucgaauuucaucaacuucuguuugauuauucggauguaaucaucagacgacauaucagaacuccugaauucuucuuuucucucguuugaaaauuuuaaccuucauaggauguuuuaccuucg
	.(((((..(((((((.(((((((.....(((((((((.(((((.(((((...((((((..(((((((((.((((.(((.(((((((.......((((((((...((.(((((...((((((((..(((((((((.((((((((((((.............)))))))))))).)))))))))))))))))))))).))....))))))))......))).)))).))).))))..))).))))))..)))))).((((....)))).))))).)))))))))))..)))))))))).))))).))...............(((....)))........))))).

###########################################################################################################################

>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.314.0	is_MIRNA
	VAL:	6.34	MeanVal:	25.089768	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagucaagag-cgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauu
            ++++++++---|++-+++++---++++++++--+++++++++-++++++++++++
            ++++++++----++-+++++|||++++++++||+++++++++-++++++++++++
    REV:    cuucaguuaagggcuuggaa---auuaggaa--auauuuuacuagugcccucuaa
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1760.miRNA:9585	uauaagguguuuaugggagau
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1760.miRNA:9586	auaagguguuuaugggagauu
>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1760
	uacucaaguuuuggauauuuuguucggggguaaagaaacagaguaaugguguuggguuuuggaaagaagaagucaagagcgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauuccgaauuugacaaaaucucccgugaucauuuuauaaaggauuaaagguucgggaauugacuucc
	.((((((..((....((((((((((.........))).)))))))..))..))))))...........((((((((...((.(((((...((((((((..(((((((((.((((((((((((.............)))))))))))).)))))))))))))))))))))).))....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.314.1	is_MIRNA
	VAL:	6.34	MeanVal:	25.089768	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagucaagag-cgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauu
            ++++++++---|++-+++++---++++++++--+++++++++-++++++++++++
            ++++++++----++-+++++|||++++++++||+++++++++-++++++++++++
    REV:    cuucaguuaagggcuuggaa---auuaggaa--auauuuuacuagugcccucuaa
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1761.miRNA:9587	uauaagguguuuaugggagau
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1761.miRNA:9588	auaagguguuuaugggagauu
>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1761
	uacucaaguuuuggauauuuuguucggggguaaagaaacagaguaaugguguuggguuuuggaaagaagaagucaagagcgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauuccgaauuugacaaaaucucccgugaucauuuuauaaaggauuaaagguucgggaauugacuucc
	.((((((........((((((((((.........))).)))))))......))))))...........((((((((...((.(((((...((((((((..(((((((((.((((((((((((.............)))))))))))).)))))))))))))))))))))).))....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.328.0	is_MIRNA
	VAL:	6.34	MeanVal:	25.089768	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagucaagag-cgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauu
            ++++++++---|++-+++++---++++++++--+++++++++-++++++++++++
            ++++++++----++-+++++|||++++++++||+++++++++-++++++++++++
    REV:    cuucaguuaagggcuuggaa---auuaggaa--auauuuuacuagugcccucuaa
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1762.miRNA:9589	uauaagguguuuaugggagau
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1762.miRNA:9590	auaagguguuuaugggagauu
>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1762
	auauuuuguucggggguaaagaaacagaguaaugguguuggguuuuggaaagaagaagucaagagcgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauuccgaauuugacaaaaucucccgugaucauuuuauaaaggauuaaagguucgggaauugacuucc
	.((((((((((.........))).))))))).......................((((((((...((.(((((...((((((((..(((((((((.((((((((((((.............)))))))))))).)))))))))))))))))))))).))....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.337.0	is_MIRNA
	VAL:	52.73	MeanVal:	208.799316	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugauccuuucuauaagguguuuaugggagauu
            ++++++++--+++++++++-++++++++++++
            ++++++++||+++++++++-++++++++++++
    REV:    auuaggaa--auauuuuacuagugcccucuaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1763.miRNA:9591	uauaagguguuuaugggagau
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1763.miRNA:9592	auaagguguuuaugggagauu
>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1763
	ucggggguaaagaaacagaguaaugguguuggguuuuggaaagaagaagucaagagcgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauuccgaauuugacaaaaucucccgugaucauuuuauaaaggauuaaagguucgggaauugacuuccg
	.(((((((...........((((.((((((((.((((.......)))).))).....))))))))).((((((((..(((((((((.((((((((((((.............)))))))))))).)))))))))))))))))...............)))))))

###########################################################################################################################

>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.337.1	is_MIRNA
	VAL:	52.73	MeanVal:	208.799316	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugauccuuucuauaagguguuuaugggagauu
            ++++++++--+++++++++-++++++++++++
            ++++++++||+++++++++-++++++++++++
    REV:    auuaggaa--auauuuuacuagugcccucuaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1764.miRNA:9593	uauaagguguuuaugggagau
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1764.miRNA:9594	auaagguguuuaugggagauu
>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1764
	ucggggguaaagaaacagaguaaugguguuggguuuuggaaagaagaagucaagagcgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauuccgaauuugacaaaaucucccgugaucauuuuauaaaggauuaaagguucgggaauugacuuccg
	.(((..((...........((((.((((((((.((((.......)))).))).....))))))))).((((((((..(((((((((.((((((((((((.............)))))))))))).)))))))))))))))))...............))..)))

###########################################################################################################################

>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.345.0	is_MIRNA
	VAL:	6.34	MeanVal:	25.089768	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagucaagag-cgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauu
            ++++++++---|++-+++++---++++++++--+++++++++-++++++++++++
            ++++++++----++-+++++|||++++++++||+++++++++-++++++++++++
    REV:    cuucaguuaagggcuuggaa---auuaggaa--auauuuuacuagugcccucuaa
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1765.miRNA:9595	uauaagguguuuaugggagau
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1765.miRNA:9596	auaagguguuuaugggagauu
>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1765
	aaagaaacagaguaaugguguuggguuuuggaaagaagaagucaagagcgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauuccgaauuugacaaaaucucccgugaucauuuuauaaaggauuaaagguucgggaauugacuucc
	.((((..(((..........)))..))))........((((((((...((.(((((...((((((((..(((((((((.((((((((((((.............)))))))))))).)))))))))))))))))))))).))....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.351.0	is_MIRNA
	VAL:	6.34	MeanVal:	25.089768	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagucaagag-cgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauu
            ++++++++---|++-+++++---++++++++--+++++++++-++++++++++++
            ++++++++----++-+++++|||++++++++||+++++++++-++++++++++++
    REV:    cuucaguuaagggcuuggaa---auuaggaa--auauuuuacuagugcccucuaa
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1766.miRNA:9597	uauaagguguuuaugggagau
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1766.miRNA:9598	auaagguguuuaugggagauu
>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1766
	acagaguaaugguguuggguuuuggaaagaagaagucaagagcgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauuccgaauuugacaaaaucucccgugaucauuuuauaaaggauuaaagguucgggaauugacuucc
	.(((((.............))))).......((((((((...((.(((((...((((((((..(((((((((.((((((((((((.............)))))))))))).)))))))))))))))))))))).))....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.351.1	is_MIRNA
	VAL:	6.34	MeanVal:	25.089768	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagucaagag-cgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauu
            ++++++++---|++-+++++---++++++++--+++++++++-++++++++++++
            ++++++++----++-+++++|||++++++++||+++++++++-++++++++++++
    REV:    cuucaguuaagggcuuggaa---auuaggaa--auauuuuacuagugcccucuaa
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1767.miRNA:9599	uauaagguguuuaugggagau
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1767.miRNA:9600	auaagguguuuaugggagauu
>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1767
	acagaguaaugguguuggguuuuggaaagaagaagucaagagcgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauuccgaauuugacaaaaucucccgugaucauuuuauaaaggauuaaagguucgggaauugacuucc
	...............................((((((((...((.(((((...((((((((..(((((((((.((((((((((((.............)))))))))))).)))))))))))))))))))))).))....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.381.0	is_MIRNA
	VAL:	6.34	MeanVal:	25.089768	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagucaagag-cgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauu
            ++++++++---|++-+++++---++++++++--+++++++++-++++++++++++
            ++++++++----++-+++++|||++++++++||+++++++++-++++++++++++
    REV:    cuucaguuaagggcuuggaa---auuaggaa--auauuuuacuagugcccucuaa
                                             *********************	34:::54	33--53	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1768.miRNA:9601	uauaagguguuuaugggagau
                                              *********************	35:::55	34--54	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1768.miRNA:9602	auaagguguuuaugggagauu
>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1768
	agaagucaagagcgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauuccgaauuugacaaaaucucccgugaucauuuuauaaaggauuaaagguucgggaauugacuucc
	.((((((((...((.(((((...((((((((..(((((((((.((((((((((((.............)))))))))))).)))))))))))))))))))))).))....)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.392.0	is_MIRNA
	VAL:	11.07	MeanVal:	43.845516	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauu
            ++-+++++---++++++++--+++++++++-++++++++++++
            ++-+++++|||++++++++||+++++++++-++++++++++++
    REV:    gcuuggaa---auuaggaa--auauuuuacuagugcccucuaa
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1769.miRNA:9603	uauaagguguuuaugggagau
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1769.miRNA:9604	auaagguguuuaugggagauu
>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1769
	gcgcaccuuacaugauccuuucuauaagguguuuaugggagauuccgaauuugacaaaaucucccgugaucauuuuauaaaggauuaaagguucgggaauugacuuccg
	.((.(((((...((((((((..(((((((((.((((((((((((.............)))))))))))).)))))))))))))))))))))).))((((.....)))).

###########################################################################################################################

>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.403.0	is_MIRNA
	VAL:	52.73	MeanVal:	208.799316	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugauccuuucuauaagguguuuaugggagauu
            ++++++++--+++++++++-++++++++++++
            ++++++++||+++++++++-++++++++++++
    REV:    auuaggaa--auauuuuacuagugcccucuaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1770.miRNA:9605	uauaagguguuuaugggagau
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1770.miRNA:9606	auaagguguuuaugggagauu
>>LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1770
	augauccuuucuauaagguguuuaugggagauuccgaauuugacaaaaucucccgugaucauuuuauaaaggauuaaagguucgggaauugacuuccg
	.((((((((..(((((((((.((((((((((((.............)))))))))))).)))))))))))))))))......(((((......)))))

###########################################################################################################################

>LUSST1AD-Contig851--.280.0	is_MIRNA
	VAL:	64.02	MeanVal:	554.091369	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacua
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuacgcau
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1771.miRNA:9607	uccaccacggucgaggacuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1771.miRNA:9608	cacggucgaggacuaugacua
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1771.miRNA:9609	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1771.miRNA:9610	cuccaccacggucgaggacua
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1771.miRNA:9611	accacggucgaggacuaugac
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1771.miRNA:9612	caccacggucgaggacuauga
>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1771
	uugaccaagaagaagaagagccaauccaagacuugucaucuuuccucucauccauccaagaggagcucuccucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggau
	.((((...(((((.((.(((...........))).)).)))))(((((..........))))).((((((.(((((((((....))))))))).......(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((..((....))..))).)))))))).....)).))))).))))))))).))))))..))))((((((.((((...)))).)))))).

###########################################################################################################################

>LUSST1AD-Contig851--.282.1	is_MIRNA
	VAL:	64.02	MeanVal:	554.091369	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacua
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuacgcau
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1772.miRNA:9613	uccaccacggucgaggacuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1772.miRNA:9614	cacggucgaggacuaugacua
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1772.miRNA:9615	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1772.miRNA:9616	cuccaccacggucgaggacua
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1772.miRNA:9617	accacggucgaggacuaugac
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1772.miRNA:9618	caccacggucgaggacuauga
>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1772
	gaccaagaagaagaagagccaauccaagacuugucaucuuuccucucauccauccaagaggagcucuccucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggau
	(((...(((((.((.(((...........))).)).)))))(((((..........))))).((((((.(((((((((....))))))))).......(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((..((....))..))).)))))))).....)).))))).))))))))).))))))..))).((((((.((((...)))).)))))).

###########################################################################################################################

>LUSST1AD-Contig851--.308.0	is_MIRNA
	VAL:	49.24	MeanVal:	426.179124	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucauccuccaccacggucgaggacuaugacua
            +++-+++++-++-----++++++++-+++--++
            +++-+++++-++-----++++++++-+++--++
    REV:    gagaaggagcuguaaugagcuccugcuacgcau
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1773.miRNA:9619	uccaccacggucgaggacuau
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1773.miRNA:9620	cacggucgaggacuaugacua
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1773.miRNA:9621	ccaccacggucgaggacuaug
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1773.miRNA:9622	cuccaccacggucgaggacua
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1773.miRNA:9623	caccacggucgaggacuauga
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1773.miRNA:9624	accacggucgaggacuaugac
>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1773
	agacuugucaucuuuccucucauccauccaagaggagcucuccucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggau
	.(((((((..(((((((((............((((((..((..(((((((((....)))))))))...))..))))))(((.(((((.((.....((((((((.(((..((....))..))).)))))))).....)).))))).))))))))))))..))))))).((((((.((((...)))).)))))).

###########################################################################################################################

>LUSST1AD-Contig851--.321.0	is_MIRNA
	VAL:	96.28	MeanVal:	798.152081	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaug
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuac
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1774.miRNA:9625	uccaccacggucgaggacuau
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1774.miRNA:9626	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1774.miRNA:9627	cuccaccacggucgaggacua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1774.miRNA:9628	uccuccaccacggucgaggac
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1774.miRNA:9629	uccuccucauccuccaccacg
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1774.miRNA:9630	auccuccaccacggucgagga
>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1774
	uuccucucauccauccaagaggagcucuccucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggau
	.((((((..........))))))((((((.(((((((((....))))))))).......(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((............))).)))))))).....)).))))).))))))))).)))))).....(((((((.((((...)))).)))))))

###########################################################################################################################

>LUSST1AD-Contig851--.321.1	is_MIRNA
	VAL:	64.02	MeanVal:	554.091369	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacua
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuacgcau
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1775.miRNA:9631	uccaccacggucgaggacuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1775.miRNA:9632	cacggucgaggacuaugacua
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1775.miRNA:9633	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1775.miRNA:9634	cuccaccacggucgaggacua
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1775.miRNA:9635	accacggucgaggacuaugac
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1775.miRNA:9636	caccacggucgaggacuauga
>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1775
	uuccucucauccauccaagaggagcucuccucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggau
	.((((((..........))))))((((((.(((((((((....))))))))).......(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((..((....))..))).)))))))).....)).))))).))))))))).)))))).....(((((((.((((...)))).)))))))

###########################################################################################################################

>LUSST1AD-Contig851--.325.0	is_MIRNA
	VAL:	64.02	MeanVal:	554.091369	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacua
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuacgcau
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1776.miRNA:9637	uccaccacggucgaggacuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1776.miRNA:9638	cacggucgaggacuaugacua
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1776.miRNA:9639	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1776.miRNA:9640	cuccaccacggucgaggacua
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1776.miRNA:9641	accacggucgaggacuaugac
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1776.miRNA:9642	caccacggucgaggacuauga
>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1776
	ucucauccauccaagaggagcucuccucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggau
	.(((.....(((....)))((((((.(((((((((....))))))))).......(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((..((....))..))).)))))))).....)).))))).))))))))).)))))))))..(((((((.((((...)))).)))))))

###########################################################################################################################

>LUSST1AD-Contig851--.325.1	is_MIRNA
	VAL:	96.28	MeanVal:	798.152081	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaug
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuac
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1777.miRNA:9643	uccaccacggucgaggacuau
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1777.miRNA:9644	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1777.miRNA:9645	cuccaccacggucgaggacua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1777.miRNA:9646	uccuccaccacggucgaggac
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1777.miRNA:9647	uccuccucauccuccaccacg
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1777.miRNA:9648	auccuccaccacggucgagga
>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1777
	ucucauccauccaagaggagcucuccucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggau
	.(((.....(((....)))((((((.(((((((((....))))))))).......(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((............))).)))))))).....)).))))).))))))))).)))))))))..(((((((.((((...)))).)))))))

###########################################################################################################################

>LUSST1AD-Contig851--.333.0	is_MIRNA
	VAL:	96.28	MeanVal:	798.152081	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaug
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuac
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1778.miRNA:9649	uccaccacggucgaggacuau
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1778.miRNA:9650	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1778.miRNA:9651	cuccaccacggucgaggacua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1778.miRNA:9652	uccuccaccacggucgaggac
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1778.miRNA:9653	uccuccucauccuccaccacg
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1778.miRNA:9654	auccuccaccacggucgagga
>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1778
	auccaagaggagcucuccucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggau
	.(((....)))((((((.(((((((((....))))))))).......(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((............))).)))))))).....)).))))).))))))))).)))))).....(((((((.((((...)))).)))))))

###########################################################################################################################

>LUSST1AD-Contig851--.333.1	is_MIRNA
	VAL:	64.02	MeanVal:	554.091369	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacua
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuacgcau
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1779.miRNA:9655	uccaccacggucgaggacuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1779.miRNA:9656	cacggucgaggacuaugacua
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1779.miRNA:9657	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1779.miRNA:9658	cuccaccacggucgaggacua
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1779.miRNA:9659	accacggucgaggacuaugac
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1779.miRNA:9660	caccacggucgaggacuauga
>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1779
	auccaagaggagcucuccucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggau
	.(((....)))((((((.(((((((((....))))))))).......(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((..((....))..))).)))))))).....)).))))).))))))))).)))))).....(((((((.((((...)))).)))))))

###########################################################################################################################

>LUSST1AD-Contig851--.343.0	is_MIRNA
	VAL:	64.02	MeanVal:	554.091369	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacua
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuacgcau
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1780.miRNA:9661	uccaccacggucgaggacuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1780.miRNA:9662	cacggucgaggacuaugacua
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1780.miRNA:9663	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1780.miRNA:9664	cuccaccacggucgaggacua
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1780.miRNA:9665	accacggucgaggacuaugac
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1780.miRNA:9666	caccacggucgaggacuauga
>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1780
	agcucuccucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggau
	.((((((.(((((((((....))))))))).......(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((..((....))..))).)))))))).....)).))))).))))))))).)))))).....(((((((.((((...)))).)))))))

###########################################################################################################################

>LUSST1AD-Contig851--.343.1	is_MIRNA
	VAL:	96.28	MeanVal:	798.152081	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaug
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuac
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1781.miRNA:9667	uccaccacggucgaggacuau
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1781.miRNA:9668	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1781.miRNA:9669	cuccaccacggucgaggacua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1781.miRNA:9670	uccuccaccacggucgaggac
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1781.miRNA:9671	uccuccucauccuccaccacg
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1781.miRNA:9672	auccuccaccacggucgagga
>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1781
	agcucuccucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggau
	.((((((.(((((((((....))))))))).......(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((............))).)))))))).....)).))))).))))))))).)))))).....(((((((.((((...)))).)))))))

###########################################################################################################################

>LUSST1AD-Contig851--.359.0	is_MIRNA
	VAL:	64.02	MeanVal:	554.091369	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacua
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuacgcau
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1782.miRNA:9673	uccaccacggucgaggacuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1782.miRNA:9674	cacggucgaggacuaugacua
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1782.miRNA:9675	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1782.miRNA:9676	cuccaccacggucgaggacua
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1782.miRNA:9677	accacggucgaggacuaugac
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1782.miRNA:9678	caccacggucgaggacuauga
>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1782
	accggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucgga
	.(((..(((.((((...(((.(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((..((....))..))).)))))))).....)).))))).)))))))))..(((........)))....)))))))..)))..))).

###########################################################################################################################

>LUSST1AD-Contig851--.359.1	is_MIRNA
	VAL:	96.28	MeanVal:	798.152081	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaug
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuac
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1783.miRNA:9679	uccaccacggucgaggacuau
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1783.miRNA:9680	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1783.miRNA:9681	cuccaccacggucgaggacua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1783.miRNA:9682	uccuccaccacggucgaggac
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1783.miRNA:9683	uccuccucauccuccaccacg
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1783.miRNA:9684	auccuccaccacggucgagga
>>LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1783
	accggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucgga
	.(((..(((.((((...(((.(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((............))).)))))))).....)).))))).)))))))))..(((........)))....)))))))..)))..))).

###########################################################################################################################

>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.645.1	is_MIRNA
	VAL:	3.09	MeanVal:	11.0654913333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaaagcuuccucccgaauuaguugaauuug
            ++++--++++++++++-+++--+++---++++
            ++++||++++++++++|+++--+++-||++++
    REV:    gguu--ugaaggaggg-uuauccagg--aaac
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1784.miRNA:9685	aaaagcuuccucccgaauuag
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1784.miRNA:9686	caaaagcuuccucccgaauua
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1784.miRNA:9687	aaagcuuccucccgaauuagu
>>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1784
	gacugauuucgaaagaugguugucgagccaggucaggcaaguuucauccugacgccaaaagcuuccucccgaauuaguugaauuuguaaccaaaggaccuauugggaggaaguuuggaaacaguugaaaagcugaagguucaaguucaugaaugaguugacaaugacguggucg
	((((....((....))..(((((((((((..((((((..........)))))).((((..((((((((((.(((..(((...((((....)))).)))..)))))))))))))))))...(((((....)))))..)))))...((((....))))..)))))).....)))).

###########################################################################################################################

>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.652.1	is_MIRNA
	VAL:	3.09	MeanVal:	11.0654913333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaaagcuuccucccgaauuaguugaauuug
            ++++--++++++++++-+++--+++---++++
            ++++||++++++++++|+++--+++-||++++
    REV:    gguu--ugaaggaggg-uuauccagg--aaac
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1785.miRNA:9688	aaaagcuuccucccgaauuag
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1785.miRNA:9689	caaaagcuuccucccgaauua
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1785.miRNA:9690	aaagcuuccucccgaauuagu
>>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1785
	uucgaaagaugguugucgagccaggucaggcaaguuucauccugacgccaaaagcuuccucccgaauuaguugaauuuguaaccaaaggaccuauugggaggaaguuuggaaacaguugaaaagcugaagguucaaguucaugaaugaguugacaaug
	.((....))..(((((((((((..((((((..........)))))).((((..((((((((((.(((..(((...((((....)))).)))..)))))))))))))))))...(((((....)))))..)))))...((((....))))..)))))).

###########################################################################################################################

>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.660.1	is_MIRNA
	VAL:	3.09	MeanVal:	11.0654913333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaaagcuuccucccgaauuaguugaauuug
            ++++--++++++++++-+++--+++---++++
            ++++||++++++++++|+++--+++-||++++
    REV:    gguu--ugaaggaggg-uuauccagg--aaac
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1786.miRNA:9691	aaaagcuuccucccgaauuag
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1786.miRNA:9692	caaaagcuuccucccgaauua
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1786.miRNA:9693	aaagcuuccucccgaauuagu
>>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1786
	augguugucgagccaggucaggcaaguuucauccugacgccaaaagcuuccucccgaauuaguugaauuuguaaccaaaggaccuauugggaggaaguuuggaaacaguugaaaagcugaagguucaaguucaugaaugaguugacaaugac
	...(((((((((((..((((((..........)))))).((((..((((((((((.(((..(((...((((....)))).)))..)))))))))))))))))...(((((....)))))..)))))...((((....))))..))))))...

###########################################################################################################################

>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.662.1	is_MIRNA
	VAL:	3.09	MeanVal:	11.0654913333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaaagcuuccucccgaauuaguugaauuug
            ++++--++++++++++-+++--+++---++++
            ++++||++++++++++|+++--+++-||++++
    REV:    gguu--ugaaggaggg-uuauccagg--aaac
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1787.miRNA:9694	aaaagcuuccucccgaauuag
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1787.miRNA:9695	caaaagcuuccucccgaauua
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1787.miRNA:9696	aaagcuuccucccgaauuagu
>>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1787
	gguugucgagccaggucaggcaaguuucauccugacgccaaaagcuuccucccgaauuaguugaauuuguaaccaaaggaccuauugggaggaaguuuggaaacaguugaaaagcugaagguucaaguucaugaaugaguugacaaug
	.(((((((((((..((((((..........)))))).((((..((((((((((.(((..(((...((((....)))).)))..)))))))))))))))))...(((((....)))))..)))))...((((....))))..)))))).

###########################################################################################################################

>LUSST3AD-T3-010-P14-31JULY2009-049--.679.1	is_MIRNA
	VAL:	2.52	MeanVal:	8.03889733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagagaaauugccagaacu-ggcaagauugcauugag
            +++++-+++++++++++--|++++-----+++++-++
            +++++|+++++++++++---++++---||+++++-++
    REV:    gucuc-uuagcggucuucccucgucau--cguggguc
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSST3AD-T3-010-P14-31JULY2009-049--.Lu0910.pre-miRNA:1788.miRNA:9697	aauugccagaacu-ggcaaga
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSST3AD-T3-010-P14-31JULY2009-049--.Lu0910.pre-miRNA:1788.miRNA:9698	gaaauugccagaacu-ggcaa
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSST3AD-T3-010-P14-31JULY2009-049--.Lu0910.pre-miRNA:1788.miRNA:9699	agagaaauugccagaacu-gg
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSST3AD-T3-010-P14-31JULY2009-049--.Lu0910.pre-miRNA:1788.miRNA:9700	agaaauugccagaacu-ggca
>>LUSST3AD-T3-010-P14-31JULY2009-049--.Lu0910.pre-miRNA:1788
	ucagagaaauugccagaacuggcaagauugcauugagaagagaaaacugggugcuacugcucccuucuggcgauucucugc
	.(((((.(((((((((((..((((.....(((((.((.........)).)))))...))))...)))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSST3AD-T3-016-F09-5AUG2009-043--.365.0	is_MIRNA
	VAL:	2.13	MeanVal:	6.536337	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuucacuggaaaaa-caggucagucca--ugguucucaggcu
            ++++++---+++--++|+++++--++++-||++++-++++++++
            ++++++---+++--++-+++++--++++---++++-++++++++
    REV:    cuaaaggguucugguuaguucguauaggaaaaccacgaguuugg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSST3AD-T3-016-F09-5AUG2009-043--.Lu0910.pre-miRNA:1789.miRNA:9701	auuucacuggaaaaa-caggu
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSST3AD-T3-016-F09-5AUG2009-043--.Lu0910.pre-miRNA:1789.miRNA:9702	uuucacuggaaaaa-cagguc
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSST3AD-T3-016-F09-5AUG2009-043--.Lu0910.pre-miRNA:1789.miRNA:9703	uucacuggaaaaa-cagguca
>>LUSST3AD-T3-016-F09-5AUG2009-043--.Lu0910.pre-miRNA:1789
	auucucagcugggcgguauguuaagcgaugccucuucugaggaggauuucacuggaaaaacaggucaguccaugguucucaggcuccaagguuugagcaccaaaaggauaugcuugauuggucuugggaaaucu
	.(((((((..(((.(((((........)))))))).))))))).((((((...(((..(((((((..((((.((((.((((((((....)))))))).))))...))))..))))).))..)))...)))))).

###########################################################################################################################

>LUSST3AD-T3-016-F09-5AUG2009-043--.394.0	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	8.747466	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggauuucacuggaaaaa-caggucagucca--ugguucucaggcu
            ++++++++---+++--++|+++++--++++-||++++-++++++++
            ++++++++---+++--++-+++++--++++---++++-++++++++
    REV:    uucuaaaggguucugguuaguucguauaggaaaaccacgaguuugg
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSST3AD-T3-016-F09-5AUG2009-043--.Lu0910.pre-miRNA:1790.miRNA:9704	gauuucacuggaaaaa-cagg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSST3AD-T3-016-F09-5AUG2009-043--.Lu0910.pre-miRNA:1790.miRNA:9705	ggauuucacuggaaaaa-cag
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSST3AD-T3-016-F09-5AUG2009-043--.Lu0910.pre-miRNA:1790.miRNA:9706	auuucacuggaaaaa-caggu
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSST3AD-T3-016-F09-5AUG2009-043--.Lu0910.pre-miRNA:1790.miRNA:9707	uuucacuggaaaaa-cagguc
>>LUSST3AD-T3-016-F09-5AUG2009-043--.Lu0910.pre-miRNA:1790
	gccucuucugaggaggauuucacuggaaaaacaggucaguccaugguucucaggcuccaagguuugagcaccaaaaggauaugcuugauuggucuugggaaaucuug
	.((((....))))((((((((...(((..(((((((..((((.((((.((((((((....)))))))).))))...))))..))))).))..)))...)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSST3AD-T3-016-F09-5AUG2009-043--.406.0	is_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	8.747466	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggauuucacuggaaaaa-caggucagucca--ugguucucaggcu
            ++++++++---+++--++|+++++--++++-||++++-++++++++
            ++++++++---+++--++-+++++--++++---++++-++++++++
    REV:    uucuaaaggguucugguuaguucguauaggaaaaccacgaguuugg
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSST3AD-T3-016-F09-5AUG2009-043--.Lu0910.pre-miRNA:1791.miRNA:9708	gauuucacuggaaaaa-cagg
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSST3AD-T3-016-F09-5AUG2009-043--.Lu0910.pre-miRNA:1791.miRNA:9709	ggauuucacuggaaaaa-cag
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSST3AD-T3-016-F09-5AUG2009-043--.Lu0910.pre-miRNA:1791.miRNA:9710	auuucacuggaaaaa-caggu
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSST3AD-T3-016-F09-5AUG2009-043--.Lu0910.pre-miRNA:1791.miRNA:9711	uuucacuggaaaaa-cagguc
>>LUSST3AD-T3-016-F09-5AUG2009-043--.Lu0910.pre-miRNA:1791
	gaggauuucacuggaaaaacaggucaguccaugguucucaggcuccaagguuugagcaccaaaaggauaugcuugauuggucuugggaaaucuug
	.((((((((...(((..(((((((..((((.((((.((((((((....)))))))).))))...))))..))))).))..)))...)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-004-M15-15SEP2009-052--.604.0	is_MIRNA
	VAL:	4.74	MeanVal:	41.888676	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucaugauca----guuuguacaagaa--uuau
            ++++++++--||||++++++++++++-||++++
            ++++++++------++++++++++++---++++
    REV:    uaguacuaucucuacaaacauguuuuaccagua
               *********************	4:::24	4--20	>>LUSST4AD-T3-004-M15-15SEP2009-052--.Lu0910.pre-miRNA:1792.miRNA:9712	augauca----guuuguacaa
              *********************	3:::23	3--19	>>LUSST4AD-T3-004-M15-15SEP2009-052--.Lu0910.pre-miRNA:1792.miRNA:9713	caugauca----guuuguaca
             *********************	2:::22	2--18	>>LUSST4AD-T3-004-M15-15SEP2009-052--.Lu0910.pre-miRNA:1792.miRNA:9714	ucaugauca----guuuguac
                 *********************	6:::26	6--22	>>LUSST4AD-T3-004-M15-15SEP2009-052--.Lu0910.pre-miRNA:1792.miRNA:9715	gauca----guuuguacaaga
                *********************	5:::25	5--21	>>LUSST4AD-T3-004-M15-15SEP2009-052--.Lu0910.pre-miRNA:1792.miRNA:9716	ugauca----guuuguacaag
                  *********************	7:::27	7--23	>>LUSST4AD-T3-004-M15-15SEP2009-052--.Lu0910.pre-miRNA:1792.miRNA:9717	auca----guuuguacaagaa
>>LUSST4AD-T3-004-M15-15SEP2009-052--.Lu0910.pre-miRNA:1792
	aaucaugaucaguuuguacaagaauuauaacuuaaugaccauuuuguacaaacaucucuaucaugaua
	.((((((((..((((((((((((.((((......))))...))))))))))))......)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.440.0	is_MIRNA
	VAL:	146.60	MeanVal:	2436.01330333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuggaaau-guagacaucucgguucacggcauauugugug
            +++++++++|+++++++-++-+++++++++++----++-++
            +++++++++-+++++++-++-+++++++++++---|++|++
    REV:    uggccuuuagcaucuguugaaccaagugccguccu-ca-gc
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1793.miRNA:9718	gaaau-guagacaucucgguu
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1793.miRNA:9719	aaau-guagacaucucgguuc
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1793.miRNA:9720	aau-guagacaucucgguuca
                          *********************	15:::35	14--34	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1793.miRNA:9721	acaucucgguucacggcauau
                       *********************	12:::32	11--31	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1793.miRNA:9722	uagacaucucgguucacggca
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1793.miRNA:9723	ggaaau-guagacaucucggu
>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1793
	ggcguguugugaucauaguaagguaaaaaaauagagauggguguguauauauaagaauuugcaucuuguauuacuauucugcuggaaauguagacaucucgguucacggcauauugugugaagcucgacuccugccgugaaccaaguugucuacgauuuccgguauaauugcuaucugaagaucaaaacgua
	.((((....((((((((((((.................(((((.(((.((((((((.......)))))))))))))))).((((((((((((((((.((.(((((((((((....((.((.....))))...))))))))))).)).))))))).)))))))))....))))))).....)))))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.445.0	is_MIRNA
	VAL:	146.60	MeanVal:	2436.01330333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuggaaau-guagacaucucgguucacggcauauugugug
            +++++++++|+++++++-++-+++++++++++----++-++
            +++++++++-+++++++-++-+++++++++++---|++|++
    REV:    uggccuuuagcaucuguugaaccaagugccguccu-ca-gc
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1794.miRNA:9724	gaaau-guagacaucucgguu
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1794.miRNA:9725	aaau-guagacaucucgguuc
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1794.miRNA:9726	aau-guagacaucucgguuca
                          *********************	15:::35	14--34	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1794.miRNA:9727	acaucucgguucacggcauau
                       *********************	12:::32	11--31	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1794.miRNA:9728	uagacaucucgguucacggca
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1794.miRNA:9729	ggaaau-guagacaucucggu
>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1794
	guugugaucauaguaagguaaaaaaauagagauggguguguauauauaagaauuugcaucuuguauuacuauucugcuggaaauguagacaucucgguucacggcauauugugugaagcucgacuccugccgugaaccaaguugucuacgauuuccgguauaauugcuaucugaagaucaaaacg
	(((.((((((((((((.................(((((.(((.((((((((.......)))))))))))))))).((((((((((((((((.((.(((((((((((....((.((.....))))...))))))))))).)).))))))).)))))))))....))))))).....))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.479.0	is_MIRNA
	VAL:	146.60	MeanVal:	2436.01330333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuggaaau-guagacaucucgguucacggcauauugugug
            +++++++++|+++++++-++-+++++++++++----++-++
            +++++++++-+++++++-++-+++++++++++---|++|++
    REV:    uggccuuuagcaucuguugaaccaagugccguccu-ca-gc
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1795.miRNA:9730	gaaau-guagacaucucgguu
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1795.miRNA:9731	aaau-guagacaucucgguuc
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1795.miRNA:9732	aau-guagacaucucgguuca
                          *********************	15:::35	14--34	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1795.miRNA:9733	acaucucgguucacggcauau
                       *********************	12:::32	11--31	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1795.miRNA:9734	uagacaucucgguucacggca
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1795.miRNA:9735	ggaaau-guagacaucucggu
>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1795
	gguguguauauauaagaauuugcaucuuguauuacuauucugcuggaaauguagacaucucgguucacggcauauugugugaagcucgacuccugccgugaaccaaguugucuacgauuuccgguauaauugcuaucugaagaucaaaacguagcaacuauauugaauauucggacca
	(((.((...((((((((.......))))))))...(((((.((((((((((((((((.((.(((((((((((....((.((.....))))...))))))))))).)).))))))).)))))))))....(((((((.((.....))....))))))).......)))))..)).))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.479.1	is_MIRNA
	VAL:	146.60	MeanVal:	2436.01330333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuggaaau-guagacaucucgguucacggcauauugugug
            +++++++++|+++++++-++-+++++++++++----++-++
            +++++++++-+++++++-++-+++++++++++---|++|++
    REV:    uggccuuuagcaucuguugaaccaagugccguccu-ca-gc
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1796.miRNA:9736	gaaau-guagacaucucgguu
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1796.miRNA:9737	aaau-guagacaucucgguuc
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1796.miRNA:9738	aau-guagacaucucgguuca
                          *********************	15:::35	14--34	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1796.miRNA:9739	acaucucgguucacggcauau
                       *********************	12:::32	11--31	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1796.miRNA:9740	uagacaucucgguucacggca
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1796.miRNA:9741	ggaaau-guagacaucucggu
>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1796
	gguguguauauauaagaauuugcaucuuguauuacuauucugcuggaaauguagacaucucgguucacggcauauugugugaagcucgacuccugccgugaaccaaguugucuacgauuuccgguauaauugcuaucugaagaucaaaacguagcaacuauauugaauauucggacca
	(((.((...((((((((.......))))))))...(((((.((((((((((((((((.((.(((((((((((....((.((.....))))...))))))))))).)).))))))).)))))))))(((.(((((((.((.....))....))))))).)))...)))))..)).))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.484.0	is_MIRNA
	VAL:	72.09	MeanVal:	1197.92374833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcuggaaau-guagacaucucgguucacggcauauugugug
            ++++++++++|+++++++-++-+++++++++++----++-++
            ++++++++++-+++++++-++-+++++++++++---|++|++
    REV:    auggccuuuagcaucuguugaaccaagugccguccu-ca-gc
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1797.miRNA:9742	gaaau-guagacaucucgguu
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1797.miRNA:9743	aaau-guagacaucucgguuc
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1797.miRNA:9744	aau-guagacaucucgguuca
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1797.miRNA:9745	acaucucgguucacggcauau
                        *********************	13:::33	12--32	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1797.miRNA:9746	uagacaucucgguucacggca
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1797.miRNA:9747	ggaaau-guagacaucucggu
>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1797
	guauauauaagaauuugcaucuuguauuacuauucugcuggaaauguagacaucucgguucacggcauauugugugaagcucgacuccugccgugaaccaaguugucuacgauuuccgguauaauugcuaucugaagaucaaaacguagcaacuauauugaauauucggac
	(((.((((((((.......))))))))))).....(((((((((((((((((.((.(((((((((((....((.((.....))))...))))))))))).)).))))))).)))))))))).........((((((..((((...((((...)))).))))...)))))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.487.0	is_MIRNA
	VAL:	72.09	MeanVal:	1197.92374833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcuggaaau-guagacaucucgguucacggcauauugugug
            ++++++++++|+++++++-++-+++++++++++----++-++
            ++++++++++-+++++++-++-+++++++++++---|++|++
    REV:    auggccuuuagcaucuguugaaccaagugccguccu-ca-gc
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1798.miRNA:9748	gaaau-guagacaucucgguu
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1798.miRNA:9749	aaau-guagacaucucgguuc
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1798.miRNA:9750	aau-guagacaucucgguuca
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1798.miRNA:9751	acaucucgguucacggcauau
                        *********************	13:::33	12--32	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1798.miRNA:9752	uagacaucucgguucacggca
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1798.miRNA:9753	ggaaau-guagacaucucggu
>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1798
	uauauaagaauuugcaucuuguauuacuauucugcuggaaauguagacaucucgguucacggcauauugugugaagcucgacuccugccgugaaccaaguugucuacgauuuccgguauaauugcuaucugaagaucaaaacguagcaacuauauugaauauucggac
	.((((((((.......))))))))........(((((((((((((((((.((.(((((((((((....((.((.....))))...))))))))))).)).))))))).)))))))))).........((((((..((((...((((...)))).))))...)))))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.487.1	is_MIRNA
	VAL:	413816.51	MeanVal:	6876251.01115666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auucugcuggaaau-guagacaucucgguucacggcauauugugug
            +++-++++++++++|+++++++-++-+++++++++++----++-++
            +++-++++++++++-+++++++-++-+++++++++++---|++|++
    REV:    uaauauggccuuuagcaucuguugaaccaagugccguccu-ca-gc
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1799.miRNA:9754	gaaau-guagacaucucgguu
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1799.miRNA:9755	aaau-guagacaucucgguuc
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1799.miRNA:9756	aau-guagacaucucgguuca
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1799.miRNA:9757	acaucucgguucacggcauau
                            *********************	17:::37	16--36	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1799.miRNA:9758	uagacaucucgguucacggca
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1799.miRNA:9759	ggaaau-guagacaucucggu
>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1799
	uauauaagaauuugcaucuuguauuacuauucugcuggaaauguagacaucucgguucacggcauauugugugaagcucgacuccugccgugaaccaaguugucuacgauuuccgguauaauugcuaucugaagaucaaaacguagcaacuauauugaauauucggac
	.((((((((.......))))))))....(((.(((((((((((((((((.((.(((((((((((....((.((.....))))...))))))))))).)).))))))).)))))))))).))).....((((((..((((...((((...)))).))))...)))))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.493.0	is_MIRNA
	VAL:	72.09	MeanVal:	1197.92374833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcuggaaau-guagacaucucgguucacggcauauugugug
            ++++++++++|+++++++-++-+++++++++++----++-++
            ++++++++++-+++++++-++-+++++++++++---|++|++
    REV:    auggccuuuagcaucuguugaaccaagugccguccu-ca-gc
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1800.miRNA:9760	gaaau-guagacaucucgguu
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1800.miRNA:9761	aaau-guagacaucucgguuc
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1800.miRNA:9762	aau-guagacaucucgguuca
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1800.miRNA:9763	acaucucgguucacggcauau
                        *********************	13:::33	12--32	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1800.miRNA:9764	uagacaucucgguucacggca
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1800.miRNA:9765	ggaaau-guagacaucucggu
>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1800
	agaauuugcaucuuguauuacuauucugcuggaaauguagacaucucgguucacggcauauugugugaagcucgacuccugccgugaaccaaguugucuacgauuuccgguauaauugcuaucugaagaucaaaacguagcaacuauauugaauauucg
	.((((...((...((((.........(((((((((((((((((.((.(((((((((((....((.((.....))))...))))))))))).)).))))))).))))))))))...(((((((.((.....))....))))))).)))).))...)))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.502.0	is_MIRNA
	VAL:	146.60	MeanVal:	2436.01330333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuggaaau-guagacaucucgguucacggcauauugugug
            +++++++++|+++++++-++-+++++++++++----++-++
            +++++++++-+++++++-++-+++++++++++---|++|++
    REV:    uggccuuuagcaucuguugaaccaagugccguccu-ca-gc
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1801.miRNA:9766	gaaau-guagacaucucgguu
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1801.miRNA:9767	aaau-guagacaucucgguuc
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1801.miRNA:9768	aau-guagacaucucgguuca
                          *********************	15:::35	14--34	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1801.miRNA:9769	acaucucgguucacggcauau
                       *********************	12:::32	11--31	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1801.miRNA:9770	uagacaucucgguucacggca
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1801.miRNA:9771	ggaaau-guagacaucucggu
>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1801
	aucuuguauuacuauucugcuggaaauguagacaucucgguucacggcauauugugugaagcucgacuccugccgugaaccaaguugucuacgauuuccgguauaauugcuaucugaagaucaaaacguagcaacuauauugaauauucggaccaga
	.(((.((.....(((((.((((((((((((((((.((.(((((((((((....((.((.....))))...))))))))))).)).))))))).)))))))))....(((((((.((.....))....))))))).......))))).....)).)))

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.502.1	is_MIRNA
	VAL:	146.60	MeanVal:	2436.01330333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuggaaau-guagacaucucgguucacggcauauugugug
            +++++++++|+++++++-++-+++++++++++----++-++
            +++++++++-+++++++-++-+++++++++++---|++|++
    REV:    uggccuuuagcaucuguugaaccaagugccguccu-ca-gc
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1802.miRNA:9772	gaaau-guagacaucucgguu
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1802.miRNA:9773	aaau-guagacaucucgguuc
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1802.miRNA:9774	aau-guagacaucucgguuca
                          *********************	15:::35	14--34	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1802.miRNA:9775	acaucucgguucacggcauau
                       *********************	12:::32	11--31	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1802.miRNA:9776	uagacaucucgguucacggca
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1802.miRNA:9777	ggaaau-guagacaucucggu
>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1802
	aucuuguauuacuauucugcuggaaauguagacaucucgguucacggcauauugugugaagcucgacuccugccgugaaccaaguugucuacgauuuccgguauaauugcuaucugaagaucaaaacguagcaacuauauugaauauucggaccaga
	.(((.((.....(((((.((((((((((((((((.((.(((((((((((....((.((.....))))...))))))))))).)).))))))).)))))))))(((.(((((((.((.....))....))))))).)))...))))).....)).)))

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.518.0	is_MIRNA
	VAL:	72.09	MeanVal:	1197.92374833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcuggaaau-guagacaucucgguucacggcauauugugug
            ++++++++++|+++++++-++-+++++++++++----++-++
            ++++++++++-+++++++-++-+++++++++++---|++|++
    REV:    auggccuuuagcaucuguugaaccaagugccguccu-ca-gc
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1803.miRNA:9778	gaaau-guagacaucucgguu
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1803.miRNA:9779	aaau-guagacaucucgguuc
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1803.miRNA:9780	aau-guagacaucucgguuca
                           *********************	16:::36	15--35	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1803.miRNA:9781	acaucucgguucacggcauau
                        *********************	13:::33	12--32	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1803.miRNA:9782	uagacaucucgguucacggca
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1803.miRNA:9783	ggaaau-guagacaucucggu
>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1803
	cugcuggaaauguagacaucucgguucacggcauauugugugaagcucgacuccugccgugaaccaaguugucuacgauuuccgguauaauugcuaucugaagaucaaaacguagcaacuauauugaauauucggac
	.(((((((((((((((((.((.(((((((((((....((.((.....))))...))))))))))).)).))))))).)))))))))).........((((((..((((...((((...)))).))))...)))))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.523.0	is_MIRNA
	VAL:	4171.94	MeanVal:	68816.1387535	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaau-guagacaucucgguucacggcauauugugug
            ++++++|+++++++-++-+++++++++++----++-++
            ++++++-+++++++-++-+++++++++++---|++|++
    REV:    ccuuuagcaucuguugaaccaagugccguccu-ca-gc
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1804.miRNA:9784	gaaau-guagacaucucgguu
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1804.miRNA:9785	aaau-guagacaucucgguuc
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1804.miRNA:9786	aau-guagacaucucgguuca
                       *********************	12:::32	11--31	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1804.miRNA:9787	acaucucgguucacggcauau
                    *********************	9:::29	8--28	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1804.miRNA:9788	uagacaucucgguucacggca
                      *********************	11:::31	10--30	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1804.miRNA:9789	gacaucucgguucacggcaua
>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1804
	ggaaauguagacaucucgguucacggcauauugugugaagcucgacuccugccgugaaccaaguugucuacgauuuccgguauaauugcuaucugaagaucaaaacguagcaacuauauu
	(((((((((((((.((.(((((((((((....((.((.....))))...))))))))))).)).))))))).)))))).(((((.(((((((.((.....))....))))))).))))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.527.0	is_MIRNA
	VAL:	385.31	MeanVal:	5947.84028666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguagacaucucgguucacggcauauugugug
            ++++++++-++-+++++++++++----++-++
            ++++++++-++-+++++++++++---|++|++
    REV:    gcaucuguugaaccaagugccguccu-ca-gc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1805.miRNA:9790	acaucucgguucacggcauau
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1805.miRNA:9791	uagacaucucgguucacggca
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1805.miRNA:9792	gacaucucgguucacggcaua
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1805.miRNA:9793	agacaucucgguucacggcau
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1805.miRNA:9794	guagacaucucgguucacggc
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1805.miRNA:9795	aucucgguucacggcauauug
>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1805
	auguagacaucucgguucacggcauauugugugaagcucgacuccugccgugaaccaaguugucuacgauuuccgguauaauugcuaucugaagaucaaaacguagcaacuauauuga
	.((((((((.((.(((((((((((....((.((.....))))...))))))))))).)).)))))))).....(((((((.(((((((.((.....))....))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.529.0	is_MIRNA
	VAL:	699.99	MeanVal:	10687.7127135	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guagacaucucgguucacggcauauugugug
            +++++++-++-+++++++++++----++-++
            +++++++-++-+++++++++++---|++|++
    REV:    caucuguugaaccaagugccguccu-ca-gc
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1806.miRNA:9796	acaucucgguucacggcauau
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1806.miRNA:9797	uagacaucucgguucacggca
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1806.miRNA:9798	gacaucucgguucacggcaua
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1806.miRNA:9799	agacaucucgguucacggcau
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1806.miRNA:9800	aucucgguucacggcauauug
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1806.miRNA:9801	caucucgguucacggcauauu
>>LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1806
	guagacaucucgguucacggcauauugugugaagcucgacuccugccgugaaccaaguugucuacgauuuccgguauaauugcuaucugaagaucaaaacguagcaacuauauuga
	(((((((.((.(((((((((((....((.((.....))))...))))))))))).)).)))))))......(((((((.(((((((.((.....))....))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-014-O08-15SEP2009-018--.500.0	is_MIRNA
	VAL:	152.63	MeanVal:	1487.8656955	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaggggagg-gguaaaga-aaaagcauacgagagugaa
            +++++++++++|++---+++|+++++-----+++++-+++
            +++++++++++-++---+++-+++++-----+++++-+++
    REV:    uucuucccucuacuuuaucuguuuuccuaacuucucucuu
                               *********************	20:::40	19--38	>>LUSST4AD-T3-014-O08-15SEP2009-018--.Lu0910.pre-miRNA:1807.miRNA:9802	a-aaaagcauacgagagugaa
                          *********************	15:::35	14--33	>>LUSST4AD-T3-014-O08-15SEP2009-018--.Lu0910.pre-miRNA:1807.miRNA:9803	uaaaga-aaaagcauacgaga
                             *********************	18:::38	17--36	>>LUSST4AD-T3-014-O08-15SEP2009-018--.Lu0910.pre-miRNA:1807.miRNA:9804	aga-aaaagcauacgagagug
                              *********************	19:::39	18--37	>>LUSST4AD-T3-014-O08-15SEP2009-018--.Lu0910.pre-miRNA:1807.miRNA:9805	ga-aaaagcauacgagaguga
                            *********************	17:::37	16--35	>>LUSST4AD-T3-014-O08-15SEP2009-018--.Lu0910.pre-miRNA:1807.miRNA:9806	aaga-aaaagcauacgagagu
                           *********************	16:::36	15--34	>>LUSST4AD-T3-014-O08-15SEP2009-018--.Lu0910.pre-miRNA:1807.miRNA:9807	aaaga-aaaagcauacgagag
>>LUSST4AD-T3-014-O08-15SEP2009-018--.Lu0910.pre-miRNA:1807
	uuuguacguagaaacaaguuaaaguauaauuagagaggggagggguaaagaaaaagcauacgagagugaaacagccuuguugaggguggcagaggagagcagagaugcaccauuuagguagaguagcugaucuccuuugauucucucuucaauccuuuugucuauuucaucucccuucuuc
	.((((((................))))))...(((((((((((((...((((((((.....(((((.(((.((.((((...)))).)).(((((((((.(((..((..(((.....)))...))..))).))))))))).))).))))).....))))).)))...)).))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-014-O08-15SEP2009-018--.531.0	is_MIRNA
	VAL:	152.63	MeanVal:	1487.8656955	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaggggagg-gguaaaga-aaaagcauacgagagugaa
            +++++++++++|++---+++|+++++-----+++++-+++
            +++++++++++-++---+++-+++++-----+++++-+++
    REV:    uucuucccucuacuuuaucuguuuuccuaacuucucucuu
                               *********************	20:::40	19--38	>>LUSST4AD-T3-014-O08-15SEP2009-018--.Lu0910.pre-miRNA:1808.miRNA:9808	a-aaaagcauacgagagugaa
                          *********************	15:::35	14--33	>>LUSST4AD-T3-014-O08-15SEP2009-018--.Lu0910.pre-miRNA:1808.miRNA:9809	uaaaga-aaaagcauacgaga
                             *********************	18:::38	17--36	>>LUSST4AD-T3-014-O08-15SEP2009-018--.Lu0910.pre-miRNA:1808.miRNA:9810	aga-aaaagcauacgagagug
                              *********************	19:::39	18--37	>>LUSST4AD-T3-014-O08-15SEP2009-018--.Lu0910.pre-miRNA:1808.miRNA:9811	ga-aaaagcauacgagaguga
                            *********************	17:::37	16--35	>>LUSST4AD-T3-014-O08-15SEP2009-018--.Lu0910.pre-miRNA:1808.miRNA:9812	aaga-aaaagcauacgagagu
                           *********************	16:::36	15--34	>>LUSST4AD-T3-014-O08-15SEP2009-018--.Lu0910.pre-miRNA:1808.miRNA:9813	aaaga-aaaagcauacgagag
>>LUSST4AD-T3-014-O08-15SEP2009-018--.Lu0910.pre-miRNA:1808
	agagaggggagggguaaagaaaaagcauacgagagugaaacagccuuguugaggguggcagaggagagcagagaugcaccauuuagguagaguagcugaucuccuuugauucucucuucaauccuuuugucuauuucaucucccuucuuc
	.(((((((((((((...((((((((.....(((((.(((.((.((((...)))).)).(((((((((.(((..((..(((.....)))...))..))).))))))))).))).))))).....))))).)))...)).))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-023-L19-15SEP2009-070--.330.0	is_MIRNA
	VAL:	2.18	MeanVal:	10.5642506666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccaaucccuucggggcuc-gggcugucaga-cucu-accuc
            +++-++++++++--+++++-|++++++-+++-|++++|+++++
            +++-++++++++||+++++--++++++|+++--++++-+++++
    REV:    ucgauuagggag--cucgaaaccugac-guccagagauuggag
                              *********************	19:::39	19--36	>>LUSST4AD-T3-023-L19-15SEP2009-070--.Lu0910.pre-miRNA:1809.miRNA:9814	uc-gggcugucaga-cucu-a
                            *********************	17:::37	17--35	>>LUSST4AD-T3-023-L19-15SEP2009-070--.Lu0910.pre-miRNA:1809.miRNA:9815	gcuc-gggcugucaga-cucu
                               *********************	20:::40	20--37	>>LUSST4AD-T3-023-L19-15SEP2009-070--.Lu0910.pre-miRNA:1809.miRNA:9816	c-gggcugucaga-cucu-ac
                                 *********************	22:::42	21--39	>>LUSST4AD-T3-023-L19-15SEP2009-070--.Lu0910.pre-miRNA:1809.miRNA:9817	gggcugucaga-cucu-accu
                                  *********************	23:::43	22--40	>>LUSST4AD-T3-023-L19-15SEP2009-070--.Lu0910.pre-miRNA:1809.miRNA:9818	ggcugucaga-cucu-accuc
                             *********************	18:::38	18--35	>>LUSST4AD-T3-023-L19-15SEP2009-070--.Lu0910.pre-miRNA:1809.miRNA:9819	cuc-gggcugucaga-cucu-
>>LUSST4AD-T3-023-L19-15SEP2009-070--.Lu0910.pre-miRNA:1809
	ccucgugggccggcuccgugcugcguucgaagagaacgguggcaagcccgaggccaaucccuucggggcucgggcugucagacucuaccucagggagguuagagaccugcaguccaaagcucgagggauuagcuacgagaagaagaagcgcaagcg
	.(((((((((..(((((((.((........))...)))).)))..))))..(((.((((((((..(((((.((((((.(((.(((((((((...))))).))))..)))))))))..))))))))))))).))))))))........((....)).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-025-K18-15SEP2009-069--.629.1	is_MIRNA
	VAL:	2.51	MeanVal:	10.1912866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accggga-aaccua-cagaagu-----aagaaugggaaaaggaa
            +++++++|+++++-|++++++-|||||+++++++--++++++++
            +++++++-+++++--++++++------+++++++--++++++++
    REV:    uggucuucuugggggguuuuuucuuuuuucuuacuuuuuuucuu
                                   *********************	24:::44	21--37	>>LUSST4AD-T3-025-K18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1810.miRNA:9820	----aagaaugggaaaaggaa
                               *********************	20:::40	18--33	>>LUSST4AD-T3-025-K18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1810.miRNA:9821	agu-----aagaaugggaaaa
                              *********************	19:::39	17--32	>>LUSST4AD-T3-025-K18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1810.miRNA:9822	aagu-----aagaaugggaaa
>>LUSST4AD-T3-025-K18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1810
	gguaagauauggguaagaguuuucgcggaucucccuauuaccgggaaaccuacagaaguaagaaugggaaaaggaaaaaagauuaugguucuuuuuuucauucuuuuuucuuuuuugggggguucuucugguucucguggaaaguuggggggacugggacuggucuaacaugauggcuccaucaggggcugcgggcccaucaagcucaaacccuuugccuuuugaucuaaaucuuccuccagcggcggagauagaucu
	((((((....((((..((((((((.(((.((((((((..((((((((((((.((((((.(((((((..((((((((............))))))))..)))))))......))))))..))))).)))))))((.....))....))))))))))).))...........(((((....))))).((((.....))))...))))))..))))))))))....((((((..(((.((......)).)))..)))))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-035-O23-15SEP2009-082--.565.0	is_MIRNA
	VAL:	9.66	MeanVal:	24.720128	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugauuuac-caaguacuaug--uacagaucau
            +++++--++|++++++++++-||+++---++++
            +++++--++-++++++++++---+++---++++
    REV:    aacuauuuguguuuaugaugaaaguggugagua
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSST4AD-T3-035-O23-15SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1811.miRNA:9823	ugauuuac-caaguacuaug-
              *********************	3:::23	3--20	>>LUSST4AD-T3-035-O23-15SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1811.miRNA:9824	gauuuac-caaguacuaug--
>>LUSST4AD-T3-035-O23-15SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1811
	uuaugcccuugaugaaauagguuucucagaaacuacagucaucuuacauggcucgugcuaaucuuugucggguauguugauuuaccaaguacuauguacagaucauccauaugaguggugaaaguaguauuuguguuuaucaau
	.(((((((..(((((....((((((...))))))....))))).....((((....)))).........)))))))(((((..((((((((((((.(((...((((....))))...)))...)))))))))).))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-035-O23-15SEP2009-082--.639.0	is_MIRNA
	VAL:	14.41	MeanVal:	51.574554	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guugauuuac-caaguacuaug--uacagaucau
            ++++++--++|++++++++++-||+++---++++
            ++++++--++-++++++++++---+++---++++
    REV:    uaacuauuuguguuuaugaugaaaguggugagua
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSST4AD-T3-035-O23-15SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1812.miRNA:9825	uugauuuac-caaguacuaug
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSST4AD-T3-035-O23-15SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1812.miRNA:9826	ugauuuac-caaguacuaug-
>>LUSST4AD-T3-035-O23-15SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1812
	uguugauuuaccaaguacuauguacagaucauccauaugaguggugaaaguaguauuuguguuuaucaauc
	.((((((..((((((((((((.(((...((((....))))...)))...)))))))))).))..)))))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.0	is_MIRNA
	VAL:	2.54	MeanVal:	43.805116	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuaaggcaccaauucgucuaaaucacucauccauccaucuaugaggcaaauauug
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++-+++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++-+++
    REV:    aagauuccgugguuaagcagauuuagugaguagguagguagauacuccgaguaaaac
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9827	aauucgucuaaaucacucauc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9828	caauucgucuaaaucacucau
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9829	uaaggcaccaauucgucuaaa
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9830	aaggcaccaauucgucuaaau
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9831	accaauucgucuaaaucacuc
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9832	caccaauucgucuaaaucacu
>>LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813
	cuucuaaggcaccaauucgucuaaaucacucauccauccaucuaugaggcaaauauugaccgacuuagcaucaaaucguaagaguggaaagcaaaagccagcagccagccaaaaugagccucauagauggauggaugagugauuuagacgaauuggugccuuagaagcccgggggcu
	.(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..((.(((.................((....)).(((...((........))..)))..))).))..)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))(((....))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.257.0	is_MIRNA
	VAL:	939.56	MeanVal:	17496.0949223333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagcuggaauguaguauuauuaucaucauuauuauuaugacccaguuuuuaagauauaauaauaaacucuaauucguauucuggguua
            ++--++-++-+++----+++++-++++++++++---+++++----+++--++++--++-++++++++++++--------++++++++++
            ++--++-++-+++---|+++++-++++++++++---+++++----+++-|++++--++-++++++++++++-------|++++++++++
    REV:    gggaggguuaauaaaa-aguaaaaguaguaauauacauauuauuacaau-guucgcuaauguuguuugagacuuuuug-aggauccaau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1814.miRNA:9833	ucaucauuauuauuaugaccc
                                        *********************	29:::49	29--49	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1814.miRNA:9834	auuauuauuaugacccaguuu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1814.miRNA:9835	aucauuauuauuaugacccag
                                    *********************	25:::45	25--45	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1814.miRNA:9836	caucauuauuauuaugaccca
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1814.miRNA:9837	aucaucauuauuauuaugacc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1814.miRNA:9838	uaucaucauuauuauuaugac
>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1814
	gaaaccaauuucauccagcuggaauguaguauuauuaucaucauuauuauuaugacccaguuuuuaagauauaauaauaaacucuaauucguauucuggguuaucccucccuuuggagucugucuaaauuugggaauuuugauuguuuuguuucucuucuggguauuuccuauuuguucuguaauguaauuuuuaaccuaggaguuuuucagaguuuguuguaaucgcuuguaacauuauuauacauauaaugaugaaaaugaaaaauaauugggaggguuguugcuccaauuaugcaaaaugaauaaaugggguaaugagguuug
	.(((((........((..((.((.(((....(((((.((((((((((...(((((....(((..((((..((.((((((((((((........((((((((((((((....((((((.....))))))...)))).....(((((..(((.........((((.....)))).........)))..)))))..)))))))))).......)))))))))))).))..)))).)))....)))))...)))))))))).)))))...))).)).))..))..(((((((((.((((.........)))).)))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.257.1	is_MIRNA
	VAL:	125.44	MeanVal:	2335.97076683333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagcuggaauguaguauuauuaucaucauuauuauuaugacccaguuuuuaagauauaauaauaaacucuaauucguauucuggguua
            ++--++-++-+++----+++++-++++++++++---+++++----+++--++++-----++++++++++++--------++++++++++
            ++--++-++-+++---|+++++-++++++++++---+++++----+++-|++++-----++++++++++++-------|++++++++++
    REV:    gggaggguuaauaaaa-aguaaaaguaguaauauacauauuauuacaau-guucgcuaauguuguuugagacuuuuug-aggauccaau
                                   *********************	24:::44	24--44	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1815.miRNA:9839	ucaucauuauuauuaugaccc
                                        *********************	29:::49	29--49	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1815.miRNA:9840	auuauuauuaugacccaguuu
                                     *********************	26:::46	26--46	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1815.miRNA:9841	aucauuauuauuaugacccag
                                    *********************	25:::45	25--45	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1815.miRNA:9842	caucauuauuauuaugaccca
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1815.miRNA:9843	aucaucauuauuauuaugacc
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1815.miRNA:9844	uaucaucauuauuauuaugac
>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1815
	gaaaccaauuucauccagcuggaauguaguauuauuaucaucauuauuauuaugacccaguuuuuaagauauaauaauaaacucuaauucguauucuggguuaucccucccuuuggagucugucuaaauuugggaauuuugauuguuuuguuucucuucuggguauuuccuauuuguucuguaauguaauuuuuaaccuaggaguuuuucagaguuuguuguaaucgcuuguaacauuauuauacauauaaugaugaaaaugaaaaauaauugggaggguuguugcuccaauuaugcaaaaugaauaaaugggguaaugagguuug
	.(((((........((..((.((.(((....(((((.((((((((((...(((((....(((..((((.....((((((((((((........((((((((((((((....((((((.....))))))...)))).....(((((..(((.........((((.....)))).........)))..)))))..)))))))))).......)))))))))))).....)))).)))....)))))...)))))))))).)))))...))).)).))..))..(((((((((.((((.........)))).)))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.260.0	is_MIRNA
	VAL:	12.15	MeanVal:	226.309115	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuauuaucaucauuauuauuaugacccaguuuuuaagauauaauaauaaacucuaauucguauucuggguua
            +++++-++++++++++---+++++----+++--++++--++-++++++++++++--------++++++++++
            +++++-++++++++++---+++++----+++-|++++--++-++++++++++++-------|++++++++++
    REV:    aguaaaaguaguaauauacauauuauuacaau-guucgcuaauguuguuugagacuuuuug-aggauccaau
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1816.miRNA:9845	ucaucauuauuauuaugaccc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1816.miRNA:9846	auuauuauuaugacccaguuu
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1816.miRNA:9847	aucauuauuauuaugacccag
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1816.miRNA:9848	caucauuauuauuaugaccca
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1816.miRNA:9849	aucaucauuauuauuaugacc
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1816.miRNA:9850	uaucaucauuauuauuaugac
>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1816
	accaauuucauccagcuggaauguaguauuauuaucaucauuauuauuaugacccaguuuuuaagauauaauaauaaacucuaauucguauucuggguuaucccucccuuuggagucugucuaaauuugggaauuuugauuguuuuguuucucuucuggguauuuccuauuuguucuguaauguaauuuuuaaccuaggaguuuuucagaguuuguuguaaucgcuuguaacauuauuauacauauaaugaugaaaaugaaaaauaauugggaggguuguugcuccaauuaugcaaaaugaauaaaugggguaaugag
	.((((((...(((....)))........(((((.((((((((((...(((((....(((..((((..((.((((((((((((........((((((((((((((....((((((.....))))))...)))).....(((((..(((.........((((.....)))).........)))..)))))..)))))))))).......)))))))))))).))..)))).)))....)))))...)))))))))).))))).....)))))).....(((((((((((.((((.........)))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.260.1	is_MIRNA
	VAL:	7.13	MeanVal:	132.725929166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuauuaucaucauuauuauuaugacccaguuuuuaagauauaauaauaaacucuaauucguauucuggguua
            +++++-++++++++++---+++++----+++--++++-----++++++++++++--------++++++++++
            +++++-++++++++++---+++++----+++-|++++-----++++++++++++-------|++++++++++
    REV:    aguaaaaguaguaauauacauauuauuacaau-guucgcuaauguuguuugagacuuuuug-aggauccaau
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1817.miRNA:9851	ucaucauuauuauuaugaccc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1817.miRNA:9852	auuauuauuaugacccaguuu
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1817.miRNA:9853	aucauuauuauuaugacccag
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1817.miRNA:9854	caucauuauuauuaugaccca
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1817.miRNA:9855	aucaucauuauuauuaugacc
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1817.miRNA:9856	uaucaucauuauuauuaugac
>>LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1817
	accaauuucauccagcuggaauguaguauuauuaucaucauuauuauuaugacccaguuuuuaagauauaauaauaaacucuaauucguauucuggguuaucccucccuuuggagucugucuaaauuugggaauuuugauuguuuuguuucucuucuggguauuuccuauuuguucuguaauguaauuuuuaaccuaggaguuuuucagaguuuguuguaaucgcuuguaacauuauuauacauauaaugaugaaaaugaaaaauaauugggaggguuguugcuccaauuaugcaaaaugaauaaaugggguaaugag
	.((((((...(((....)))........(((((.((((((((((...(((((....(((..((((.....((((((((((((........((((((((((((((....((((((.....))))))...)))).....(((((..(((.........((((.....)))).........)))..)))))..)))))))))).......)))))))))))).....)))).)))....)))))...)))))))))).))))).....)))))).....(((((((((((.((((.........)))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.578.0	is_MIRNA
	VAL:	1.32	MeanVal:	9.16962983333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaugugucauucgggagcuacgcccacgugacuaaauccg
            +++---+++++-+++-++++--++++++++-+++--++++
            +++-||+++++-+++|++++-|++++++++|+++--++++
    REV:    auga--ggugauucc-cgaua-gggugcac-gauagaggu
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.Lu0910.pre-miRNA:1818.miRNA:9857	gcuacgcccacgugacuaaau
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.Lu0910.pre-miRNA:1818.miRNA:9858	cuacgcccacgugacuaaauc
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.Lu0910.pre-miRNA:1818.miRNA:9859	uacgcccacgugacuaaaucc
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.Lu0910.pre-miRNA:1818.miRNA:9860	auucgggagcuacgcccacgu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.Lu0910.pre-miRNA:1818.miRNA:9861	ggagcuacgcccacgugacua
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.Lu0910.pre-miRNA:1818.miRNA:9862	gagcuacgcccacgugacuaa
>>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.Lu0910.pre-miRNA:1818
	gcacugagugguuaaacucuaagccaaguggcucggugcucuaugugucauucgggagcuacgcccacgugacuaaauccgaccucguggagauagcacgugggauagcccuuaguggaguaa
	(((((((((((((........)))).....)))))))))..(((...(((((.(((.((((..((((((((.(((..((((......))))..))))))))))).))))))).))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.618.0	is_MIRNA
	VAL:	1.32	MeanVal:	9.16962983333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaugugucauucgggagcuacgcccacgugacuaaauccg
            +++---+++++-+++-++++--++++++++-+++--++++
            +++-||+++++-+++|++++-|++++++++|+++--++++
    REV:    auga--ggugauucc-cgaua-gggugcac-gauagaggu
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.Lu0910.pre-miRNA:1819.miRNA:9863	gcuacgcccacgugacuaaau
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.Lu0910.pre-miRNA:1819.miRNA:9864	cuacgcccacgugacuaaauc
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.Lu0910.pre-miRNA:1819.miRNA:9865	uacgcccacgugacuaaaucc
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.Lu0910.pre-miRNA:1819.miRNA:9866	auucgggagcuacgcccacgu
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.Lu0910.pre-miRNA:1819.miRNA:9867	ggagcuacgcccacgugacua
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.Lu0910.pre-miRNA:1819.miRNA:9868	gagcuacgcccacgugacuaa
>>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.Lu0910.pre-miRNA:1819
	cuaugugucauucgggagcuacgcccacgugacuaaauccgaccucguggagauagcacgugggauagcccuuaguggaguaa
	.(((...(((((.(((.((((..((((((((.(((..((((......))))..))))))))))).))))))).))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.624.0	is_MIRNA
	VAL:	3.74	MeanVal:	26.0427521666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauucgggagcuacgcccacgugacuaaauccg
            +++++-+++-++++--++++++++-+++--++++
            +++++-+++|++++-|++++++++|+++--++++
    REV:    ggugauucc-cgaua-gggugcac-gauagaggu
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.Lu0910.pre-miRNA:1820.miRNA:9869	gcuacgcccacgugacuaaau
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.Lu0910.pre-miRNA:1820.miRNA:9870	uacgcccacgugacuaaaucc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.Lu0910.pre-miRNA:1820.miRNA:9871	cuacgcccacgugacuaaauc
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.Lu0910.pre-miRNA:1820.miRNA:9872	auucgggagcuacgcccacgu
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.Lu0910.pre-miRNA:1820.miRNA:9873	ggagcuacgcccacgugacua
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.Lu0910.pre-miRNA:1820.miRNA:9874	gagcuacgcccacgugacuaa
>>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.Lu0910.pre-miRNA:1820
	gucauucgggagcuacgcccacgugacuaaauccgaccucguggagauagcacgugggauagcccuuagugga
	.(((((.(((.((((..((((((((.(((..((((......))))..))))))))))).))))))).))))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.273.1	is_MIRNA
	VAL:	64.02	MeanVal:	554.091369	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacua
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuacgcau
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1821.miRNA:9875	uccaccacggucgaggacuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1821.miRNA:9876	cacggucgaggacuaugacua
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1821.miRNA:9877	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1821.miRNA:9878	cuccaccacggucgaggacua
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1821.miRNA:9879	accacggucgaggacuaugac
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1821.miRNA:9880	caccacggucgaggacuauga
>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1821
	agccaauccaagacuugucaucuuuccucucauccauccaagaggagcucuccucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggaugacgagcucgggauaccgacggug
	.(((....................((((((..........))))))((((((.(((((((((....))))))))).......(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((..((....))..))).)))))))).....)).))))).))))))))).))))))..((((((((((.((((...)))).))))))))))....((((....)))).))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.290.0	is_MIRNA
	VAL:	64.02	MeanVal:	554.091369	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacua
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuacgcau
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1822.miRNA:9881	uccaccacggucgaggacuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1822.miRNA:9882	cacggucgaggacuaugacua
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1822.miRNA:9883	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1822.miRNA:9884	cuccaccacggucgaggacua
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1822.miRNA:9885	accacggucgaggacuaugac
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1822.miRNA:9886	caccacggucgaggacuauga
>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1822
	ucaucuuuccucucauccauccaagaggagcucuccucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggaugacgagcucgggauaccgacggugg
	.((((..((((((..........))))))((((((.(((((((((....))))))))).......(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((..((....))..))).)))))))).....)).))))).))))))))).))))))..((((((((((.((((...)))).))))))))))....((((....)))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.296.0	is_MIRNA
	VAL:	96.28	MeanVal:	798.152081	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaug
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuac
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1823.miRNA:9887	uccaccacggucgaggacuau
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1823.miRNA:9888	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1823.miRNA:9889	cuccaccacggucgaggacua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1823.miRNA:9890	uccuccaccacggucgaggac
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1823.miRNA:9891	uccuccucauccuccaccacg
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1823.miRNA:9892	auccuccaccacggucgagga
>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1823
	uuccucucauccauccaagaggagcucuccucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggaugacgagcucgggauaccgacg
	.((((((..........))))))((((((.(((((((((....))))))))).......(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((............))).)))))))).....)).))))).))))))))).))))))..((((((((((.((((...)))).))))))))))....((((....))))..

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.296.1	is_MIRNA
	VAL:	64.02	MeanVal:	554.091369	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacua
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuacgcau
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1824.miRNA:9893	uccaccacggucgaggacuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1824.miRNA:9894	cacggucgaggacuaugacua
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1824.miRNA:9895	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1824.miRNA:9896	cuccaccacggucgaggacua
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1824.miRNA:9897	accacggucgaggacuaugac
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1824.miRNA:9898	caccacggucgaggacuauga
>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1824
	uuccucucauccauccaagaggagcucuccucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggaugacgagcucgggauaccgacg
	.((((((..........))))))((((((.(((((((((....))))))))).......(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((..((....))..))).)))))))).....)).))))).))))))))).))))))..((((((((((.((((...)))).))))))))))....((((....))))..

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.305.0	is_MIRNA
	VAL:	64.02	MeanVal:	554.091369	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacua
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuacgcau
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1825.miRNA:9899	uccaccacggucgaggacuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1825.miRNA:9900	cacggucgaggacuaugacua
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1825.miRNA:9901	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1825.miRNA:9902	cuccaccacggucgaggacua
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1825.miRNA:9903	accacggucgaggacuaugac
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1825.miRNA:9904	caccacggucgaggacuauga
>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1825
	uccauccaagaggagcucuccucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggaugacgagcucgggauaccgacggugg
	.(((((........((((((.(((((((((....))))))))).......(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((..((....))..))).)))))))).....)).))))).))))))))).))))))..((((((((((.((((...)))).))))))))))....((((....)))).)))))

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.305.1	is_MIRNA
	VAL:	96.28	MeanVal:	798.152081	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaug
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuac
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1826.miRNA:9905	uccaccacggucgaggacuau
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1826.miRNA:9906	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1826.miRNA:9907	cuccaccacggucgaggacua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1826.miRNA:9908	uccuccaccacggucgaggac
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1826.miRNA:9909	uccuccucauccuccaccacg
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1826.miRNA:9910	auccuccaccacggucgagga
>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1826
	uccauccaagaggagcucuccucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggaugacgagcucgggauaccgacggugg
	.(((((........((((((.(((((((((....))))))))).......(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((............))).)))))))).....)).))))).))))))))).))))))..((((((((((.((((...)))).))))))))))....((((....)))).)))))

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.318.0	is_MIRNA
	VAL:	64.02	MeanVal:	554.091369	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacua
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuacgcau
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1827.miRNA:9911	uccaccacggucgaggacuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1827.miRNA:9912	cacggucgaggacuaugacua
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1827.miRNA:9913	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1827.miRNA:9914	cuccaccacggucgaggacua
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1827.miRNA:9915	accacggucgaggacuaugac
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1827.miRNA:9916	caccacggucgaggacuauga
>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1827
	agcucuccucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggaugacgagcucgggauaccgacg
	.((((((.(((((((((....))))))))).......(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((..((....))..))).)))))))).....)).))))).))))))))).))))))..((((((((((.((((...)))).))))))))))....((((....))))..

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.318.1	is_MIRNA
	VAL:	96.28	MeanVal:	798.152081	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaug
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuac
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1828.miRNA:9917	uccaccacggucgaggacuau
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1828.miRNA:9918	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1828.miRNA:9919	cuccaccacggucgaggacua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1828.miRNA:9920	uccuccaccacggucgaggac
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1828.miRNA:9921	uccuccucauccuccaccacg
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1828.miRNA:9922	auccuccaccacggucgagga
>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1828
	agcucuccucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggaugacgagcucgggauaccgacg
	.((((((.(((((((((....))))))))).......(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((............))).)))))))).....)).))))).))))))))).))))))..((((((((((.((((...)))).))))))))))....((((....))))..

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.321.0	is_MIRNA
	VAL:	64.02	MeanVal:	554.091369	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacua
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuacgcau
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1829.miRNA:9923	uccaccacggucgaggacuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1829.miRNA:9924	cacggucgaggacuaugacua
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1829.miRNA:9925	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1829.miRNA:9926	cuccaccacggucgaggacua
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1829.miRNA:9927	accacggucgaggacuaugac
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1829.miRNA:9928	caccacggucgaggacuauga
>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1829
	ucuccucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggaugacgagcucgggauaccgacggugg
	((.(((((((((((....)))))))))....((.(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((..((....))..))).)))))))).....)).))))).)))))))))...((((..((((((((((.((((...)))).))))))))))..))))......))...)).))

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.321.1	is_MIRNA
	VAL:	96.28	MeanVal:	798.152081	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaug
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuac
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1830.miRNA:9929	uccaccacggucgaggacuau
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1830.miRNA:9930	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1830.miRNA:9931	cuccaccacggucgaggacua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1830.miRNA:9932	uccuccaccacggucgaggac
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1830.miRNA:9933	uccuccucauccuccaccacg
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1830.miRNA:9934	auccuccaccacggucgagga
>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1830
	ucuccucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggaugacgagcucgggauaccgacggugg
	((.(((((((((((....)))))))))....((.(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((............))).)))))))).....)).))))).)))))))))...((((..((((((((((.((((...)))).))))))))))..))))......))...)).))

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.325.0	is_MIRNA
	VAL:	96.28	MeanVal:	798.152081	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaug
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuac
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1831.miRNA:9935	uccaccacggucgaggacuau
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1831.miRNA:9936	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1831.miRNA:9937	cuccaccacggucgaggacua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1831.miRNA:9938	uccuccaccacggucgaggac
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1831.miRNA:9939	uccuccucauccuccaccacg
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1831.miRNA:9940	auccuccaccacggucgagga
>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1831
	cucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggaugacgagcucgggauaccg
	.(((((((((....)))))))))....((.(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((............))).)))))))).....)).))))).)))))))))...((((..((((((((((.((((...)))).))))))))))..))))......)).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.325.1	is_MIRNA
	VAL:	64.02	MeanVal:	554.091369	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacua
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuacgcau
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1832.miRNA:9941	uccaccacggucgaggacuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1832.miRNA:9942	cacggucgaggacuaugacua
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1832.miRNA:9943	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1832.miRNA:9944	cuccaccacggucgaggacua
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1832.miRNA:9945	accacggucgaggacuaugac
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1832.miRNA:9946	caccacggucgaggacuauga
>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1832
	cucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggaugacgagcucgggauaccg
	.(((((((((....)))))))))....((.(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((..((....))..))).)))))))).....)).))))).)))))))))...((((..((((((((((.((((...)))).))))))))))..))))......)).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.332.0	is_MIRNA
	VAL:	96.28	MeanVal:	798.152081	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaug
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuac
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1833.miRNA:9947	uccaccacggucgaggacuau
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1833.miRNA:9948	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1833.miRNA:9949	cuccaccacggucgaggacua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1833.miRNA:9950	uccuccaccacggucgaggac
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1833.miRNA:9951	uccuccucauccuccaccacg
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1833.miRNA:9952	auccuccaccacggucgagga
>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1833
	gcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggaugacgagcucgggauaccgacggugg
	.(((((....(((...(((....(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((............))).)))))))).....)).))))).)))))))))...((((..((((((((((.((((...)))).))))))))))..))))..))).))).))))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.332.1	is_MIRNA
	VAL:	64.02	MeanVal:	554.091369	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacua
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuacgcau
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1834.miRNA:9953	uccaccacggucgaggacuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1834.miRNA:9954	cacggucgaggacuaugacua
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1834.miRNA:9955	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1834.miRNA:9956	cuccaccacggucgaggacua
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1834.miRNA:9957	accacggucgaggacuaugac
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1834.miRNA:9958	caccacggucgaggacuauga
>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1834
	gcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggaugacgagcucgggauaccgacggugg
	.(((((....(((...(((....(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((..((....))..))).)))))))).....)).))))).)))))))))...((((..((((((((((.((((...)))).))))))))))..))))..))).))).))))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.339.0	is_MIRNA
	VAL:	96.28	MeanVal:	798.152081	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaug
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuac
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1835.miRNA:9959	uccaccacggucgaggacuau
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1835.miRNA:9960	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1835.miRNA:9961	cuccaccacggucgaggacua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1835.miRNA:9962	uccuccaccacggucgaggac
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1835.miRNA:9963	uccuccucauccuccaccacg
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1835.miRNA:9964	auccuccaccacggucgagga
>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1835
	ugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggaugacgagcucgggauaccgacggug
	.((((....(((....(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((............))).)))))))).....)).))))).)))))))))...((((..((((((((((.((((...)))).))))))))))..))))..))).....)))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.339.1	is_MIRNA
	VAL:	64.02	MeanVal:	554.091369	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacua
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuacgcau
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1836.miRNA:9965	uccaccacggucgaggacuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1836.miRNA:9966	cacggucgaggacuaugacua
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1836.miRNA:9967	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1836.miRNA:9968	cuccaccacggucgaggacua
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1836.miRNA:9969	accacggucgaggacuaugac
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1836.miRNA:9970	caccacggucgaggacuauga
>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1836
	ugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggaugacgagcucgggauaccgacggug
	.((((....(((....(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((..((....))..))).)))))))).....)).))))).)))))))))...((((..((((((((((.((((...)))).))))))))))..))))..))).....)))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.351.0	is_MIRNA
	VAL:	64.02	MeanVal:	554.091369	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacua
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuacgcau
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1837.miRNA:9971	uccaccacggucgaggacuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1837.miRNA:9972	cacggucgaggacuaugacua
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1837.miRNA:9973	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1837.miRNA:9974	cuccaccacggucgaggacua
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1837.miRNA:9975	accacggucgaggacuaugac
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1837.miRNA:9976	caccacggucgaggacuauga
>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1837
	aggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggaugacgagcucgggauaccg
	.((.(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((..((....))..))).)))))))).....)).))))).)))))))))...((((..((((((((((.((((...)))).))))))))))..))))......)).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.351.1	is_MIRNA
	VAL:	96.28	MeanVal:	798.152081	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaug
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuac
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1838.miRNA:9977	uccaccacggucgaggacuau
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1838.miRNA:9978	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1838.miRNA:9979	cuccaccacggucgaggacua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1838.miRNA:9980	uccuccaccacggucgaggac
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1838.miRNA:9981	uccuccucauccuccaccacg
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1838.miRNA:9982	auccuccaccacggucgagga
>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1838
	aggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggaugacgagcucgggauaccg
	.((.(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((............))).)))))))).....)).))))).)))))))))...((((..((((((((((.((((...)))).))))))))))..))))......)).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.354.0	is_MIRNA
	VAL:	96.28	MeanVal:	798.152081	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaug
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuac
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1839.miRNA:9983	uccaccacggucgaggacuau
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1839.miRNA:9984	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1839.miRNA:9985	cuccaccacggucgaggacua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1839.miRNA:9986	uccuccaccacggucgaggac
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1839.miRNA:9987	uccuccucauccuccaccacg
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1839.miRNA:9988	auccuccaccacggucgagga
>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1839
	acuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggaugacgagcucgggauaccgacggugg
	.(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((............))).)))))))).....)).))))).)))))))))...((((..((((((((((.((((...)))).))))))))))..))))....((((...)))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.354.1	is_MIRNA
	VAL:	64.02	MeanVal:	554.091369	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacua
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
            +++++++++-+++++-++-----++++++++-+++--++
    REV:    gaggaggagaaggagcuguaaugagcuccugcuacgcau
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1840.miRNA:9989	uccaccacggucgaggacuau
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1840.miRNA:9990	cacggucgaggacuaugacua
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1840.miRNA:9991	ccaccacggucgaggacuaug
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1840.miRNA:9992	cuccaccacggucgaggacua
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1840.miRNA:9993	accacggucgaggacuaugac
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1840.miRNA:9994	caccacggucgaggacuauga
>>LUSST4AD-T3-047-C03-15SEP2009-014--.Lu0910.pre-miRNA:1840
	acuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggaugacgagcucgggauaccgacggugg
	.(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((..((....))..))).)))))))).....)).))))).)))))))))...((((..((((((((((.((((...)))).))))))))))..))))....((((...)))).

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-060-G14-15SEP2009-057--.529.0	is_MIRNA
	VAL:	5.10	MeanVal:	35.1638105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacguaugauacguauaauguuuaguacguauguuu
            +++++++++-++++++---+++--+++++++++-+++
            +++++++++|++++++|||+++||+++++++++-+++
    REV:    cauguauac-augcau---aca--ucauguaugagag
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSST4AD-T3-060-G14-15SEP2009-057--.Lu0910.pre-miRNA:1841.miRNA:9995	uacguaugauacguauaaugu
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSST4AD-T3-060-G14-15SEP2009-057--.Lu0910.pre-miRNA:1841.miRNA:9996	acguauaauguuuaguacgua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSST4AD-T3-060-G14-15SEP2009-057--.Lu0910.pre-miRNA:1841.miRNA:9997	uacguauaauguuuaguacgu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSST4AD-T3-060-G14-15SEP2009-057--.Lu0910.pre-miRNA:1841.miRNA:9998	uaugauacguauaauguuuag
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSST4AD-T3-060-G14-15SEP2009-057--.Lu0910.pre-miRNA:1841.miRNA:9999	augauacguauaauguuuagu
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSST4AD-T3-060-G14-15SEP2009-057--.Lu0910.pre-miRNA:1841.miRNA:10000	ugauacguauaauguuuagua
>>LUSST4AD-T3-060-G14-15SEP2009-057--.Lu0910.pre-miRNA:1841
	caacaaguauggaucucaggagacaggggagaagaagaagcauggcuucuuuggcuaaacggcucauccguacuuguuacauagcuaccuauguuuaguacguaugauacguauaauguuuaguacguauguuuuauuucgagaguauguacuacauacguacauauguacguauuugcuuucucagcuucagugcuugguggguuauguacuu
	..((((((((((((.....(((.......((..((((((((...))))))))..))......)))))))))))))))((((((((((((........(((((((((.((((((...(((..(((((((((.(((......))).)))))))))))))))))))))))))))(((((.(((.....)))...)))))..))))).)))))))...

###########################################################################################################################

>LUSST4AD-T3-060-G14-15SEP2009-057--.529.1	is_MIRNA
	VAL:	6.00	MeanVal:	45.090791	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacguaugauacguauaauguuuaguacguauguuu
            +++++++++-+++++++------++++++++++-+++
            +++++++++|+++++++-|||||++++++++++-+++
    REV:    cauguauac-augcauac-----aucauguaugagag
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSST4AD-T3-060-G14-15SEP2009-057--.Lu0910.pre-miRNA:1842.miRNA:10001	acguauaauguuuaguacgua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSST4AD-T3-060-G14-15SEP2009-057--.Lu0910.pre-miRNA:1842.miRNA:10002	uacguauaauguuuaguacgu
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSST4AD-T3-060-G14-15SEP2009-057--.Lu0910.pre-miRNA:1842.miRNA:10003	ugauacguauaauguuuagua
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSST4AD-T3-060-G14-15SEP2009-057--.Lu0910.pre-miRNA:1842.miRNA:10004	uaugauacguauaauguuuag
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSST4AD-T3-060-G14-15SEP2009-057--.Lu0910.pre-miRNA:1842.miRNA:10005	augauacguauaauguuuagu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSST4AD-T3-060-G14-15SEP2009-057--.Lu0910.pre-miRNA:1842.miRNA:10006	uacguaugauacguauaaugu
>>LUSST4AD-T3-060-G14-15SEP2009-057--.Lu0910.pre-miRNA:1842
	caacaaguauggaucucaggagacaggggagaagaagaagcauggcuucuuuggcuaaacggcucauccguacuuguuacauagcuaccuauguuuaguacguaugauacguauaauguuuaguacguauguuuuauuucgagaguauguacuacauacguacauauguacguauuugcuuucucagcuucagugcuugguggguuauguacuu
	..((((((((((((.....(((.......((..((((((((...))))))))..))......)))))))))))))))((((((((((((........(((((((((.(((((((......((((((((((.(((......))).)))))))))).))))))))))))))))(((((.(((.....)))...)))))..))))).)))))))...

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-Contig1405--.663.0	is_MIRNA
	VAL:	2.55	MeanVal:	13.82371	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccuucucaccccuucggguuggaaua-ugauaaaugg
            ++--++++-+++++-+++++++++---|++-----+++
            ++--++++-+++++-+++++++++----++-----+++
    REV:    agcuggagaggggacgcucaaccuaccgacaaagcacc
                            *********************	17:::37	17--36	>>LUSTC1NG-Contig1405--.Lu0910.pre-miRNA:1843.miRNA:10007	ggguuggaaua-ugauaaaug
                             *********************	18:::38	18--37	>>LUSTC1NG-Contig1405--.Lu0910.pre-miRNA:1843.miRNA:10008	gguuggaaua-ugauaaaugg
                           *********************	16:::36	16--35	>>LUSTC1NG-Contig1405--.Lu0910.pre-miRNA:1843.miRNA:10009	cggguuggaaua-ugauaaau
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSTC1NG-Contig1405--.Lu0910.pre-miRNA:1843.miRNA:10010	ucaccccuucggguuggaaua
                          *********************	15:::35	15--34	>>LUSTC1NG-Contig1405--.Lu0910.pre-miRNA:1843.miRNA:10011	ucggguuggaaua-ugauaaa
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSTC1NG-Contig1405--.Lu0910.pre-miRNA:1843.miRNA:10012	ccuucggguuggaaua-ugau
>>LUSTC1NG-Contig1405--.Lu0910.pre-miRNA:1843
	auccuucucaccccuucggguuggaauaugauaaaugggauaccacgaaacagccauccaacucgcaggggagaggucgac
	.((..((((.(((((.(((((((((...((.....(((....))).....))....))))))))).))))).))))..)).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-Contig1753--.101.0	is_MIRNA
	VAL:	1.73	MeanVal:	21.6032593333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuccccagagggaaguuggugugagugggaugaag-caccaaac-uguuaaaaaggugagaaagaaaugguagg
            +++-+++++------++++++++---+++++----++|+++++---|++++-++++++-+++++++-++++++-++
            +++-+++++--||||++++++++--|+++++||||++-+++++----++++-++++++|+++++++-++++++|++
    REV:    uuaugggguaa----ucgaccauua-caccu----ucgguggugcuuauagguuuucu-uucuuucguuacca-cc
                                                                *********************	53:::73	51--71	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1844.miRNA:10013	aaaaggugagaaagaaauggu
                                                               *********************	52:::72	50--70	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1844.miRNA:10014	aaaaaggugagaaagaaaugg
                                                             *********************	50:::70	48--68	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1844.miRNA:10015	uuaaaaaggugagaaagaaau
                                                                 *********************	54:::74	52--72	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1844.miRNA:10016	aaaggugagaaagaaauggua
                                                              *********************	51:::71	49--69	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1844.miRNA:10017	uaaaaaggugagaaagaaaug
                                                        *********************	45:::65	44--63	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1844.miRNA:10018	ac-uguuaaaaaggugagaaa
>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1844
	cuuggauuuuucuuuacaauaaagaaaaggaauucaaaccaauuccccagagggaaguuggugugagugggaugaagcaccaaacuguuaaaaaggugagaaagaaaugguaggaaaauucccuccccauucaagaaaggaggacaaagguuacauaucaagugauuauaucuuuguucucuacuccuaaaauaagaagaaggauggaaauuugggguugaggccauuggcaagcaaaaagacagagauacccaucuucuuugucucuuucuucaggauuuggaaaccucaauggaaacaaacucuucuucuuccccaccaccaccaccauugcuuucuuucuuuuggauauucgugguggcuuccacauuaccagcuaaugggguauua
	.(((((((((((((((...)))))))...))))))))...(((.(((((......((((((((...(((((....(((((((...((((.((((((.(((((((.((((((.((....................((..(((((((((((((.....(((....)))...)))))))))))))..)).........(((((((((.((....((((((((....(((.....(((.(((.(((((((((.........))))))))).)))))).......))).))))))))((....))..)).)))))))))..........)))))))).))))))))))))).))))....))))).)))))))..))))))))..))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-Contig1753--.106.0	is_MIRNA
	VAL:	2.24	MeanVal:	28.0449766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accaauuccccagagggaaguuggugugagugggaugaag-caccaaac-uguuaaaaaggugagaaagaaaugguagg
            ++-+++-+++++------++++++++---+++++----++|+++++---|++++-++++++-+++++++-++++++-++
            ++-+++-+++++--||||++++++++--|+++++||||++-+++++----++++-++++++|+++++++-++++++|++
    REV:    ugauuaugggguaa----ucgaccauua-caccu----ucgguggugcuuauagguuuucu-uucuuucguuacca-cc
                                                                   *********************	56:::76	54--74	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1845.miRNA:10019	aaaaggugagaaagaaauggu
                                                                  *********************	55:::75	53--73	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1845.miRNA:10020	aaaaaggugagaaagaaaugg
                                                                *********************	53:::73	51--71	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1845.miRNA:10021	uuaaaaaggugagaaagaaau
                                                                    *********************	57:::77	55--75	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1845.miRNA:10022	aaaggugagaaagaaauggua
                                                                 *********************	54:::74	52--72	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1845.miRNA:10023	uaaaaaggugagaaagaaaug
                                                           *********************	48:::68	47--66	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1845.miRNA:10024	ac-uguuaaaaaggugagaaa
>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1845
	auuuuucuuuacaauaaagaaaaggaauucaaaccaauuccccagagggaaguuggugugagugggaugaagcaccaaacuguuaaaaaggugagaaagaaaugguaggaaaauucccuccccauucaagaaaggaggacaaagguuacauaucaagugauuauaucuuuguucucuacuccuaaaauaagaagaaggauggaaauuugggguugaggccauuggcaagcaaaaagacagagauacccaucuucuuugucucuuucuucaggauuuggaaaccucaauggaaacaaacucuucuucuuccccaccaccaccaccauugcuuucuuucuuuuggauauucgugguggcuuccacauuaccagcuaaugggguauuaguc
	.((((((((((...))))))))))........((.(((.(((((......((((((((...(((((....(((((((...((((.((((((.(((((((.((((((.((....................((..(((((((((((((.....(((....)))...)))))))))))))..)).........(((((((((.((....((((((((....(((.....(((.(((.(((((((((.........))))))))).)))))).......))).))))))))((....))..)).)))))))))..........)))))))).))))))))))))).))))....))))).)))))))..))))))))..))))).))).)).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-Contig1753--.140.0	is_MIRNA
	VAL:	1.73	MeanVal:	21.6032593333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuccccagagggaaguuggugugagugggaugaag-caccaaac-uguuaaaaaggugagaaagaaaugguagg
            +++-+++++------++++++++---+++++----++|+++++---|++++-++++++-+++++++-++++++-++
            +++-+++++--||||++++++++--|+++++||||++-+++++----++++-++++++|+++++++-++++++|++
    REV:    uuaugggguaa----ucgaccauua-caccu----ucgguggugcuuauagguuuucu-uucuuucguuacca-cc
                                                                *********************	53:::73	51--71	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1846.miRNA:10025	aaaaggugagaaagaaauggu
                                                               *********************	52:::72	50--70	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1846.miRNA:10026	aaaaaggugagaaagaaaugg
                                                             *********************	50:::70	48--68	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1846.miRNA:10027	uuaaaaaggugagaaagaaau
                                                                 *********************	54:::74	52--72	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1846.miRNA:10028	aaaggugagaaagaaauggua
                                                              *********************	51:::71	49--69	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1846.miRNA:10029	uaaaaaggugagaaagaaaug
                                                        *********************	45:::65	44--63	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1846.miRNA:10030	ac-uguuaaaaaggugagaaa
>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1846
	caauuccccagagggaaguuggugugagugggaugaagcaccaaacuguuaaaaaggugagaaagaaaugguaggaaaauucccuccccauucaagaaaggaggacaaagguuacauaucaagugauuauaucuuuguucucuacuccuaaaauaagaagaaggauggaaauuugggguugaggccauuggcaagcaaaaagacagagauacccaucuucuuugucucuuucuucaggauuuggaaaccucaauggaaacaaacucuucuucuuccccaccaccaccaccauugcuuucuuucuuuuggauauucgugguggcuuccacauuaccagcuaaugggguauua
	.(((.(((((......((((((((...(((((....(((((((...((((.((((((.(((((((.((((((.((....................((..(((((((((((((.....(((....)))...)))))))))))))..)).........(((((((((.((....((((((((....(((.....(((.(((.(((((((((.........))))))))).)))))).......))).))))))))((....))..)).)))))))))..........)))))))).))))))))))))).))))....))))).)))))))..))))))))..))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-Contig1753--.144.0	is_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	17.3796333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccagagggaaguuggugugagugggaugaag-caccaaac-uguuaaaaaggugagaaagaaaugguagg
            +++++------++++++++---+++++----++|+++++---|++++-++++++-+++++++-++++++-++
            +++++--||||++++++++--|+++++||||++-+++++----++++-++++++|+++++++-++++++|++
    REV:    gggguaa----ucgaccauua-caccu----ucgguggugcuuauagguuuucu-uucuuucguuacca-cc
                                                            *********************	49:::69	47--67	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1847.miRNA:10031	aaaaggugagaaagaaauggu
                                                           *********************	48:::68	46--66	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1847.miRNA:10032	aaaaaggugagaaagaaaugg
                                                         *********************	46:::66	44--64	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1847.miRNA:10033	uuaaaaaggugagaaagaaau
                                                             *********************	50:::70	48--68	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1847.miRNA:10034	aaaggugagaaagaaauggua
                                                          *********************	47:::67	45--65	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1847.miRNA:10035	uaaaaaggugagaaagaaaug
                                                    *********************	41:::61	40--59	>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1847.miRNA:10036	ac-uguuaaaaaggugagaaa
>>LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1847
	uccccagagggaaguuggugugagugggaugaagcaccaaacuguuaaaaaggugagaaagaaaugguaggaaaauucccuccccauucaagaaaggaggacaaagguuacauaucaagugauuauaucuuuguucucuacuccuaaaauaagaagaaggauggaaauuugggguugaggccauuggcaagcaaaaagacagagauacccaucuucuuugucucuuucuucaggauuuggaaaccucaauggaaacaaacucuucuucuuccccaccaccaccaccauugcuuucuuucuuuuggauauucgugguggcuuccacauuaccagcuaauggggu
	.(((((......((((((((...(((((....(((((((...((((.((((((.(((((((.((((((.((....................((..(((((((((((((.....(((....)))...)))))))))))))..)).........(((((((((.((....((((((((....(((.....(((.(((.(((((((((.........))))))))).)))))).......))).))))))))((....))..)).)))))))))..........)))))))).))))))))))))).))))....))))).)))))))..))))))))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-032-G11-26FEB2007-083--.406.0	is_MIRNA
	VAL:	3.58	MeanVal:	11.138465	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggaugcacgauguugugauuguuguugugaguua
            ++++-++++--++---+++++++++++++-++++++
            ++++|++++--++--|+++++++++++++|++++++
    REV:    uauc-acguaguagu-uauuggcagcaac-cuuagu
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSTC1NG-RP-032-G11-26FEB2007-083--.Lu0910.pre-miRNA:1848.miRNA:10037	acgauguugugauuguuguug
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSTC1NG-RP-032-G11-26FEB2007-083--.Lu0910.pre-miRNA:1848.miRNA:10038	cacgauguugugauuguuguu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSTC1NG-RP-032-G11-26FEB2007-083--.Lu0910.pre-miRNA:1848.miRNA:10039	gcacgauguugugauuguugu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSTC1NG-RP-032-G11-26FEB2007-083--.Lu0910.pre-miRNA:1848.miRNA:10040	ugcacgauguugugauuguug
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSTC1NG-RP-032-G11-26FEB2007-083--.Lu0910.pre-miRNA:1848.miRNA:10041	gaugcacgauguugugauugu
>>LUSTC1NG-RP-032-G11-26FEB2007-083--.Lu0910.pre-miRNA:1848
	gguggaugcacgauguugugauuguuguugugaguuacuaauuaugauuccaacgacgguuauugaugaugcacuaua
	.((((.((((..((...(((((((((((((.((((((.......)))))))))))))))))))..))..)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-032-G11-26FEB2007-083--.411.0	is_MIRNA
	VAL:	4.86	MeanVal:	9.77996799999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcacgauguugugauuguuguugugaguua
            ++++--++---+++++++++++++-++++++
            ++++--++--|+++++++++++++|++++++
    REV:    acguaguagu-uauuggcagcaac-cuuagu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSTC1NG-RP-032-G11-26FEB2007-083--.Lu0910.pre-miRNA:1849.miRNA:10042	acgauguugugauuguuguug
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSTC1NG-RP-032-G11-26FEB2007-083--.Lu0910.pre-miRNA:1849.miRNA:10043	cacgauguugugauuguuguu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSTC1NG-RP-032-G11-26FEB2007-083--.Lu0910.pre-miRNA:1849.miRNA:10044	gcacgauguugugauuguugu
>>LUSTC1NG-RP-032-G11-26FEB2007-083--.Lu0910.pre-miRNA:1849
	augcacgauguugugauuguuguugugaguuacuaauuaugauuccaacgacgguuauugaugaugcac
	.((((..((...(((((((((((((.((((((.......)))))))))))))))))))..))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.445.0	is_MIRNA
	VAL:	4.36	MeanVal:	23.3665425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggaggaucucaaggauuugaaggagaug-gcagcua
            ++++++++--+++++----++++-++++++|+++++++
            ++++++++||+++++----++++-++++++-+++++++
    REV:    uaccucuu--aguucaguuguuuacuuuacacguugau
                             *********************	18:::38	18--37	>>LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:10045	uuugaaggagaug-gcagcua
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:10046	ucaaggauuugaaggagaug-
                        *********************	13:::33	13--32	>>LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:10047	aaggauuugaaggagaug-gc
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:10048	aggauuugaaggagaug-gca
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:10049	caaggauuugaaggagaug-g
                            *********************	17:::37	17--36	>>LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:10050	auuugaaggagaug-gcagcu
>>LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1850
	cguggaggaucucaaggauuugaaggagauggcagcuaaacugcgugcugucaaugaauuugcgguaugucuuuuaugagugcaaugcuggcuuguguaguugcacauuucauuuguugacuugauucuccauaacaucaauauguua
	.((((((((..(((((....((((.(((((((((((((....((((((((.(((.....)))))))))))....((..(((.((....)))))..))))))))).)))))).))))....)))))))))))))(((((....))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.445.1	is_MIRNA
	VAL:	4.36	MeanVal:	23.3665425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggaggaucucaaggauuugaaggagaug-gcagcua
            ++++++++--+++++----++++-++++++|+++++++
            ++++++++||+++++----++++-++++++-+++++++
    REV:    uaccucuu--aguucaguuguuuacuuuacacguugau
                             *********************	18:::38	18--37	>>LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1851.miRNA:10051	uuugaaggagaug-gcagcua
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1851.miRNA:10052	ucaaggauuugaaggagaug-
                        *********************	13:::33	13--32	>>LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1851.miRNA:10053	aaggauuugaaggagaug-gc
                         *********************	14:::34	14--33	>>LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1851.miRNA:10054	aggauuugaaggagaug-gca
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1851.miRNA:10055	caaggauuugaaggagaug-g
                            *********************	17:::37	17--36	>>LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1851.miRNA:10056	auuugaaggagaug-gcagcu
>>LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1851
	cguggaggaucucaaggauuugaaggagauggcagcuaaacugcgugcugucaaugaauuugcgguaugucuuuuaugagugcaaugcuggcuuguguaguugcacauuucauuuguugacuugauucuccauaacaucaauauguua
	.((((((((..(((((....((((.(((((((((((((....((((((((.(((.....)))))))))))....(((((((.((....)))))))))))))))).)))))).))))....)))))))))))))(((((....))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-048-C03-27FEB2007-027--.604.0	is_MIRNA
	VAL:	84.84	MeanVal:	786.631379166667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuggagaaaggcggcuguaauucagug-ucuggguccucaucaucuga
            ++++++++++--++++--+++-++--++|+++++--------+++++++
            ++++++++++-|++++--+++-++--++-+++++--------+++++++
    REV:    gaaccucuuua-gucguuguuuaggaacaagaccgcuauuucguagauu
                                      *********************	27:::47	27--46	>>LUSTC1NG-RP-048-C03-27FEB2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1852.miRNA:10057	ug-ucuggguccucaucaucu
                               *********************	20:::40	20--39	>>LUSTC1NG-RP-048-C03-27FEB2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1852.miRNA:10058	aauucagug-ucuggguccuc
                                        *********************	29:::49	29--48	>>LUSTC1NG-RP-048-C03-27FEB2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1852.miRNA:10059	-ucuggguccucaucaucuga
                                *********************	21:::41	21--40	>>LUSTC1NG-RP-048-C03-27FEB2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1852.miRNA:10060	auucagug-ucuggguccuca
                                       *********************	28:::48	28--47	>>LUSTC1NG-RP-048-C03-27FEB2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1852.miRNA:10061	g-ucuggguccucaucaucug
                                     *********************	26:::46	26--45	>>LUSTC1NG-RP-048-C03-27FEB2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1852.miRNA:10062	gug-ucuggguccucaucauc
>>LUSTC1NG-RP-048-C03-27FEB2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:1852
	ccuuggagaaaggcggcuguaauucagugucuggguccucaucaucugaaguaccuagauuagaugcuuuaucgccagaacaaggauuuguugcugauuucuccaagc
	.((((((((((..((((..(((.((..(((((((........(((((((..........)))))))........))))).))..)).)))..)))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.178.0	is_MIRNA
	VAL:	129.16	MeanVal:	2439.6379105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            ++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            ++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    ucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1853.miRNA:10063	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                   *********************	40:::60	38--58	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1853.miRNA:10064	gaaacuuccaaauguuacaca
                                               *********************	36:::56	34--54	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1853.miRNA:10065	uuccgaaacuuccaaauguua
                                              *********************	35:::55	33--53	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1853.miRNA:10066	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                *********************	37:::57	35--55	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1853.miRNA:10067	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1853.miRNA:10068	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1853
	augacacauaguugcagguaguguaguaauaguggucgagugacgacuuuuagcuucgagagcuugucuaauuauuuagaccgccucgcuaccauaucucccaucgacacacguguguauaauuaauggcuuuuaaugcaaaaaugaccgggucaaauauauaauuggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuu
	.((((.(((..((((((((((((.((.....((((((((((((.(((....(((((...))))).)))...)))))).))))))))))))))).......((((..((((....)))).......)))).......)))))..))).....))))...........(((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.183.0	is_MIRNA
	VAL:	129.16	MeanVal:	2439.6379105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            ++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            ++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    ucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1854.miRNA:10069	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                   *********************	40:::60	38--58	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1854.miRNA:10070	gaaacuuccaaauguuacaca
                                               *********************	36:::56	34--54	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1854.miRNA:10071	uuccgaaacuuccaaauguua
                                              *********************	35:::55	33--53	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1854.miRNA:10072	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                *********************	37:::57	35--55	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1854.miRNA:10073	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1854.miRNA:10074	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1854
	acauaguugcagguaguguaguaauaguggucgagugacgacuuuuagcuucgagagcuugucuaauuauuuagaccgccucgcuaccauaucucccaucgacacacguguguauaauuaauggcuuuuaaugcaaaaaugaccgggucaaauauauaauuggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuu
	.(((..((((((((((((.((.....((((((((((((.(((....(((((...))))).)))...)))))).))))))))))))))).......((((..((((....)))).......)))).......)))))..)))....................(((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.188.0	is_MIRNA
	VAL:	129.16	MeanVal:	2439.6379105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            ++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            ++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    ucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1855.miRNA:10075	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                   *********************	40:::60	38--58	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1855.miRNA:10076	gaaacuuccaaauguuacaca
                                               *********************	36:::56	34--54	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1855.miRNA:10077	uuccgaaacuuccaaauguua
                                              *********************	35:::55	33--53	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1855.miRNA:10078	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                *********************	37:::57	35--55	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1855.miRNA:10079	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1855.miRNA:10080	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1855
	guugcagguaguguaguaauaguggucgagugacgacuuuuagcuucgagagcuugucuaauuauuuagaccgccucgcuaccauaucucccaucgacacacguguguauaauuaauggcuuuuaaugcaaaaaugaccgggucaaauauauaauuggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuu
	.((((((((((((.((.....((((((((((((.(((....(((((...))))).)))...)))))).))))))))))))))).......((((..((((....)))).......)))).......)))))...((((...))))...........(((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.193.0	is_MIRNA
	VAL:	129.16	MeanVal:	2439.6379105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            ++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            ++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    ucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1856.miRNA:10081	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                   *********************	40:::60	38--58	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1856.miRNA:10082	gaaacuuccaaauguuacaca
                                               *********************	36:::56	34--54	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1856.miRNA:10083	uuccgaaacuuccaaauguua
                                              *********************	35:::55	33--53	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1856.miRNA:10084	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                *********************	37:::57	35--55	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1856.miRNA:10085	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1856.miRNA:10086	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1856
	agguaguguaguaauaguggucgagugacgacuuuuagcuucgagagcuugucuaauuauuuagaccgccucgcuaccauaucucccaucgacacacguguguauaauuaauggcuuuuaaugcaaaaaugaccgggucaaauauauaauuggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuu
	.(((((((.((.....((((((((((((.(((....(((((...))))).)))...)))))).)))))))))))))))......(((....((((....))))..........((.......))..........)))..............(((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.208.0	is_MIRNA
	VAL:	129.16	MeanVal:	2439.6379105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            ++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            ++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    ucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1857.miRNA:10087	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                   *********************	40:::60	38--58	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1857.miRNA:10088	gaaacuuccaaauguuacaca
                                               *********************	36:::56	34--54	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1857.miRNA:10089	uuccgaaacuuccaaauguua
                                              *********************	35:::55	33--53	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1857.miRNA:10090	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                *********************	37:::57	35--55	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1857.miRNA:10091	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1857.miRNA:10092	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1857
	aguggucgagugacgacuuuuagcuucgagagcuugucuaauuauuuagaccgccucgcuaccauaucucccaucgacacacguguguauaauuaauggcuuuuaaugcaaaaaugaccgggucaaauauauaauuggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuu
	.((((((((..((.((....((((...(((.((..((((((....)))))).))))))))).....))))...))))).))).(((((((........((.......)).....((((...)))).)))))))...(((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.227.0	is_MIRNA
	VAL:	129.16	MeanVal:	2439.6379105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            ++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            ++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    ucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1858.miRNA:10093	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                   *********************	40:::60	38--58	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1858.miRNA:10094	gaaacuuccaaauguuacaca
                                               *********************	36:::56	34--54	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1858.miRNA:10095	uuccgaaacuuccaaauguua
                                              *********************	35:::55	33--53	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1858.miRNA:10096	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                *********************	37:::57	35--55	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1858.miRNA:10097	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1858.miRNA:10098	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1858
	uuagcuucgagagcuugucuaauuauuuagaccgccucgcuaccauaucucccaucgacacacguguguauaauuaauggcuuuuaaugcaaaaaugaccgggucaaauauauaauuggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuu
	.((((...(((.((..((((((....)))))).)))))))))..((((..(((....((((....))))..........((.......))..........)))....))))......(((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.233.0	is_MIRNA
	VAL:	129.16	MeanVal:	2439.6379105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            ++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            ++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    ucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1859.miRNA:10099	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                   *********************	40:::60	38--58	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1859.miRNA:10100	gaaacuuccaaauguuacaca
                                               *********************	36:::56	34--54	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1859.miRNA:10101	uuccgaaacuuccaaauguua
                                              *********************	35:::55	33--53	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1859.miRNA:10102	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                *********************	37:::57	35--55	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1859.miRNA:10103	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1859.miRNA:10104	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1859
	ucgagagcuugucuaauuauuuagaccgccucgcuaccauaucucccaucgacacacguguguauaauuaauggcuuuuaaugcaaaaaugaccgggucaaauauauaauuggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuu
	.((((.((..((((((....)))))).)))))).....((((..(((....((((....))))..........((.......))..........)))....))))......(((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.270.0	is_MIRNA
	VAL:	129.16	MeanVal:	2439.6379105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            ++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            ++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    ucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1860.miRNA:10105	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                   *********************	40:::60	38--58	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1860.miRNA:10106	gaaacuuccaaauguuacaca
                                               *********************	36:::56	34--54	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1860.miRNA:10107	uuccgaaacuuccaaauguua
                                              *********************	35:::55	33--53	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1860.miRNA:10108	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                *********************	37:::57	35--55	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1860.miRNA:10109	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1860.miRNA:10110	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1860
	cauaucucccaucgacacacguguguauaauuaauggcuuuuaaugcaaaaaugaccgggucaaauauauaauuggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuu
	.((((..(((....((((....))))..........((.......))..........)))....))))......(((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.276.0	is_MIRNA
	VAL:	129.16	MeanVal:	2439.6379105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            ++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            ++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    ucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1861.miRNA:10111	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                   *********************	40:::60	38--58	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1861.miRNA:10112	gaaacuuccaaauguuacaca
                                               *********************	36:::56	34--54	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1861.miRNA:10113	uuccgaaacuuccaaauguua
                                              *********************	35:::55	33--53	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1861.miRNA:10114	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                *********************	37:::57	35--55	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1861.miRNA:10115	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1861.miRNA:10116	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1861
	ucccaucgacacacguguguauaauuaauggcuuuuaaugcaaaaaugaccgggucaaauauauaauuggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuu
	.(((....((((....))))..........((.......))..........)))..............(((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.283.0	is_MIRNA
	VAL:	49.08	MeanVal:	927.103620333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggucaaauaua-uaauu-ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            +++++++++++-|+++++|++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            +++++++++++--+++++-++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    cccaguuugugagauuaguucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                                    *********************	57:::77	53--73	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1862.miRNA:10117	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                                      *********************	59:::79	55--75	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1862.miRNA:10118	gaaacuuccaaauguuacaca
                                                                 *********************	54:::74	50--70	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1862.miRNA:10119	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                                  *********************	55:::75	51--71	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1862.miRNA:10120	uuccgaaacuuccaaauguua
                                                                   *********************	56:::76	52--72	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1862.miRNA:10121	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                                     *********************	58:::78	54--74	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1862.miRNA:10122	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1862
	gacacacguguguauaauuaauggcuuuuaaugcaaaaaugaccgggucaaauauauaauuggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuugauuagaguguuugacccaaaaaugaucuuacgugcagcaugaagcaaggacuaguguagguguauuaugggcaacgugauuuguuucuuccccguucuagaaaugcuccu
	.((((....)))).........((((((((..((..........(((((((((((.((((((((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..)))))))))))))).)))))..)))))))))))..((((((..((((((((..(((((.(((...((....))...))).))))).))).))))).)))))).......))..)))))..)))...

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.283.1	is_MIRNA
	VAL:	49.08	MeanVal:	927.103620333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggucaaauaua-uaauu-ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            +++++++++++-|+++++|++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            +++++++++++--+++++-++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    cccaguuugugagauuaguucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                                    *********************	57:::77	53--73	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1863.miRNA:10123	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                                      *********************	59:::79	55--75	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1863.miRNA:10124	gaaacuuccaaauguuacaca
                                                                 *********************	54:::74	50--70	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1863.miRNA:10125	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                                  *********************	55:::75	51--71	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1863.miRNA:10126	uuccgaaacuuccaaauguua
                                                                   *********************	56:::76	52--72	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1863.miRNA:10127	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                                     *********************	58:::78	54--74	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1863.miRNA:10128	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1863
	gacacacguguguauaauuaauggcuuuuaaugcaaaaaugaccgggucaaauauauaauuggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuugauuagaguguuugacccaaaaaugaucuuacgugcagcaugaagcaaggacuaguguagguguauuaugggcaacgugauuuguuucuuccccguucuagaaaugcuccu
	.((((....))))......(((((........(((((.......(((((((((((.((((((((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..)))))))))))))).)))))..)))))))))))..........((((((((..(((((.(((...((....))...))).))))).))).)))))))))).......)))))..............

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.289.0	is_MIRNA
	VAL:	49.08	MeanVal:	927.103620333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggucaaauaua-uaauu-ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            +++++++++++-|+++++|++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            +++++++++++--+++++-++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    cccaguuugugagauuaguucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                                    *********************	57:::77	53--73	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1864.miRNA:10129	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                                      *********************	59:::79	55--75	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1864.miRNA:10130	gaaacuuccaaauguuacaca
                                                                 *********************	54:::74	50--70	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1864.miRNA:10131	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                                  *********************	55:::75	51--71	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1864.miRNA:10132	uuccgaaacuuccaaauguua
                                                                   *********************	56:::76	52--72	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1864.miRNA:10133	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                                     *********************	58:::78	54--74	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1864.miRNA:10134	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1864
	cguguguauaauuaauggcuuuuaaugcaaaaaugaccgggucaaauauauaauuggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuugauuagaguguuugacccaaaaaugaucuuacgugcagcaugaagcaaggacuaguguagguguauuaugggcaacgugauuuguuucuuccccguucuagaaaugcuccuug
	.((((...((...(((((........(((((.......(((((((((((.((((((((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..)))))))))))))).)))))..)))))))))))..........((((((((..(((((.(((...((....))...))).))))).))).)))))))))).......))))).))...))))......

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.290.0	is_MIRNA
	VAL:	129.16	MeanVal:	2439.6379105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            ++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            ++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    ucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1865.miRNA:10135	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                   *********************	40:::60	38--58	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1865.miRNA:10136	gaaacuuccaaauguuacaca
                                               *********************	36:::56	34--54	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1865.miRNA:10137	uuccgaaacuuccaaauguua
                                              *********************	35:::55	33--53	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1865.miRNA:10138	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                *********************	37:::57	35--55	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1865.miRNA:10139	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1865.miRNA:10140	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1865
	guguguauaauuaauggcuuuuaaugcaaaaaugaccgggucaaauauauaauuggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuu
	.(((((((........((.......)).....((((...)))).)))))))...(((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.294.0	is_MIRNA
	VAL:	49.08	MeanVal:	927.103620333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggucaaauaua-uaauu-ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            +++++++++++-|+++++|++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            +++++++++++--+++++-++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    cccaguuugugagauuaguucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                                    *********************	57:::77	53--73	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1866.miRNA:10141	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                                      *********************	59:::79	55--75	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1866.miRNA:10142	gaaacuuccaaauguuacaca
                                                                 *********************	54:::74	50--70	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1866.miRNA:10143	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                                  *********************	55:::75	51--71	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1866.miRNA:10144	uuccgaaacuuccaaauguua
                                                                   *********************	56:::76	52--72	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1866.miRNA:10145	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                                     *********************	58:::78	54--74	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1866.miRNA:10146	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1866
	guauaauuaauggcuuuuaaugcaaaaaugaccgggucaaauauauaauuggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuugauuagaguguuugacccaaaaaugaucuuacgugcagcaugaagcaaggacuaguguagguguauuaugggcaacgugauuuguuucuuccccguucuagaaaugcu
	((((....(((((........(((((.......(((((((((((.((((((((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..)))))))))))))).)))))..)))))))))))..........((((((((..(((((.(((...((....))...))).))))).))).)))))))))).......)))))......)))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.303.0	is_MIRNA
	VAL:	129.16	MeanVal:	2439.6379105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            ++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            ++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    ucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1867.miRNA:10147	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                   *********************	40:::60	38--58	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1867.miRNA:10148	gaaacuuccaaauguuacaca
                                               *********************	36:::56	34--54	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1867.miRNA:10149	uuccgaaacuuccaaauguua
                                              *********************	35:::55	33--53	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1867.miRNA:10150	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                *********************	37:::57	35--55	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1867.miRNA:10151	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1867.miRNA:10152	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1867
	auggcuuuuaaugcaaaaaugaccgggucaaauauauaauuggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuu
	.((((((...((......))....))))))...........(((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.304.0	is_MIRNA
	VAL:	49.08	MeanVal:	927.103620333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggucaaauaua-uaauu-ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            +++++++++++-|+++++|++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            +++++++++++--+++++-++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    cccaguuugugagauuaguucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                                    *********************	57:::77	53--73	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1868.miRNA:10153	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                                      *********************	59:::79	55--75	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1868.miRNA:10154	gaaacuuccaaauguuacaca
                                                                 *********************	54:::74	50--70	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1868.miRNA:10155	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                                  *********************	55:::75	51--71	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1868.miRNA:10156	uuccgaaacuuccaaauguua
                                                                   *********************	56:::76	52--72	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1868.miRNA:10157	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                                     *********************	58:::78	54--74	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1868.miRNA:10158	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1868
	uggcuuuuaaugcaaaaaugaccgggucaaauauauaauuggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuugauuagaguguuugacccaaaaaugaucuuacgugcagcaugaagcaaggacuaguguagguguauuaugggcaacgugauuuguuucuuccccguucuagaaaugcuc
	.((((((((..((..........(((((((((((.((((((((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..)))))))))))))).)))))..)))))))))))..((((((..((((((((..(((((.(((...((....))...))).))))).))).))))).)))))).......))..)))))..))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.306.0	is_MIRNA
	VAL:	129.16	MeanVal:	2439.6379105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            ++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            ++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    ucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1869.miRNA:10159	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                   *********************	40:::60	38--58	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1869.miRNA:10160	gaaacuuccaaauguuacaca
                                               *********************	36:::56	34--54	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1869.miRNA:10161	uuccgaaacuuccaaauguua
                                              *********************	35:::55	33--53	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1869.miRNA:10162	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                *********************	37:::57	35--55	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1869.miRNA:10163	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1869.miRNA:10164	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1869
	gcuuuuaaugcaaaaaugaccgggucaaauauauaauuggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuu
	((.......)).....((((...))))...........(((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.315.0	is_MIRNA
	VAL:	49.08	MeanVal:	927.103620333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggucaaauaua-uaauu-ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            +++++++++++-|+++++|++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            +++++++++++--+++++-++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    cccaguuugugagauuaguucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                                    *********************	57:::77	53--73	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1870.miRNA:10165	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                                      *********************	59:::79	55--75	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1870.miRNA:10166	gaaacuuccaaauguuacaca
                                                                 *********************	54:::74	50--70	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1870.miRNA:10167	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                                  *********************	55:::75	51--71	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1870.miRNA:10168	uuccgaaacuuccaaauguua
                                                                   *********************	56:::76	52--72	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1870.miRNA:10169	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                                     *********************	58:::78	54--74	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1870.miRNA:10170	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1870
	gcaaaaaugaccgggucaaauauauaauuggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuugauuagaguguuugacccaaaaaugaucuuacgugcagcaugaagcaaggacuaguguagguguauuaugggcaacgugauuuguuucuuccccguucuagaaaugcu
	(((.........(((((((((((.((((((((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..)))))))))))))).)))))..)))))))))))..((((((..((((((((..(((((.(((...((....))...))).))))).))).))))).)))))).................))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.321.0	is_MIRNA
	VAL:	129.16	MeanVal:	2439.6379105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            ++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            ++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    ucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1871.miRNA:10171	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                   *********************	40:::60	38--58	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1871.miRNA:10172	gaaacuuccaaauguuacaca
                                               *********************	36:::56	34--54	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1871.miRNA:10173	uuccgaaacuuccaaauguua
                                              *********************	35:::55	33--53	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1871.miRNA:10174	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                *********************	37:::57	35--55	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1871.miRNA:10175	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1871.miRNA:10176	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1871
	augaccgggucaaauauauaauuggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuu
	.((((...))))...........(((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..)))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.326.0	is_MIRNA
	VAL:	49.08	MeanVal:	927.103620333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggucaaauaua-uaauu-ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            +++++++++++-|+++++|++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            +++++++++++--+++++-++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    cccaguuugugagauuaguucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                                    *********************	57:::77	53--73	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1872.miRNA:10177	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                                      *********************	59:::79	55--75	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1872.miRNA:10178	gaaacuuccaaauguuacaca
                                                                 *********************	54:::74	50--70	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1872.miRNA:10179	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                                  *********************	55:::75	51--71	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1872.miRNA:10180	uuccgaaacuuccaaauguua
                                                                   *********************	56:::76	52--72	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1872.miRNA:10181	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                                     *********************	58:::78	54--74	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1872.miRNA:10182	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1872
	cgggucaaauauauaauuggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuugauuagaguguuugacccaaaaaugaucuuacgugcagcaugaagcaaggacuaguguagguguauuaugggcaacgugauuuguuucuuccccguucuagaaaug
	.(((((((((((.((((((((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..)))))))))))))).)))))..)))))))))))..........((((((((..(((((.(((...((....))...))).))))).))).)))))...((((((..........)))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.338.0	is_MIRNA
	VAL:	65.50	MeanVal:	1237.10650233333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaauu-ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            +++++|++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            +++++-++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    auuaguucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                       *********************	44:::64	41--61	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1873.miRNA:10183	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                         *********************	46:::66	43--63	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1873.miRNA:10184	gaaacuuccaaauguuacaca
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1873.miRNA:10185	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                     *********************	42:::62	39--59	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1873.miRNA:10186	uuccgaaacuuccaaauguua
                                                      *********************	43:::63	40--60	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1873.miRNA:10187	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                        *********************	45:::65	42--62	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1873.miRNA:10188	cgaaacuuccaaauguuacac
                                          *********************	31:::51	28--48	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1873.miRNA:10189	uuacauauugauuccgaaacu
>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.338.1	is_MIRNA
	VAL:	65.50	MeanVal:	1237.10650233333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaauu-ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            +++++|++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            +++++-++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    auuaguucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                       *********************	44:::64	41--61	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1874.miRNA:10190	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                         *********************	46:::66	43--63	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1874.miRNA:10191	gaaacuuccaaauguuacaca
                                                    *********************	41:::61	38--58	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1874.miRNA:10192	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                     *********************	42:::62	39--59	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1874.miRNA:10193	uuccgaaacuuccaaauguua
                                                      *********************	43:::63	40--60	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1874.miRNA:10194	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                        *********************	45:::65	42--62	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1874.miRNA:10195	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1874
	auaauuggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuugauuagaguguuugacccaaaaaugaucuuacgugcagcaugaagcaaggacuaguguagguguauuaugggcaacgugauuuguuucuuccccguucuagaaaugcucc
	.((((((((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..)))))))))))))).)))))(((..((((((....((((((..((((((((..(((((.(((...((....))...))).))))).))).))))).)))))).......)))....)))..))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.343.0	is_MIRNA
	VAL:	129.16	MeanVal:	2439.6379105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            ++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            ++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    ucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1875.miRNA:10196	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                   *********************	40:::60	38--58	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1875.miRNA:10197	gaaacuuccaaauguuacaca
                                               *********************	36:::56	34--54	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1875.miRNA:10198	uuccgaaacuuccaaauguua
                                              *********************	35:::55	33--53	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1875.miRNA:10199	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                *********************	37:::57	35--55	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1875.miRNA:10200	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1875.miRNA:10201	cgaaacuuccaaauguuacac
                                          *********************	31:::51	29--49	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1875.miRNA:10202	auugauuccgaaacuuccaaa
>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.343.1	is_MIRNA
	VAL:	129.16	MeanVal:	2439.6379105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucccguaauuuu--gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            ++++++++++++++||+++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            ++++++++++++++--+++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    ucaggguauugaaaacccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                                 *********************	38:::58	36--56	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1876.miRNA:10203	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                                   *********************	40:::60	38--58	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1876.miRNA:10204	gaaacuuccaaauguuacaca
                                               *********************	36:::56	34--54	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1876.miRNA:10205	uuccgaaacuuccaaauguua
                                              *********************	35:::55	33--53	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1876.miRNA:10206	auuccgaaacuuccaaauguu
                                                *********************	37:::57	35--55	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1876.miRNA:10207	uccgaaacuuccaaauguuac
                                                  *********************	39:::59	37--57	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1876.miRNA:10208	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1876
	uggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuugauuagaguguuugacccaaaaaugaucuuacgugcagcaugaagcaaggacuaguguagguguauuaugggcaacgugauuuguuucuuccccguucuagaaaugcucc
	.(((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..))))))))))))))......(((..((((((....((((((..((((((((..(((((.(((...((....))...))).))))).))).))))).)))))).......)))....)))..))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.358.0	is_MIRNA
	VAL:	957.76	MeanVal:	18090.5071328333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            +++++-+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            +++++|+++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    ccagg-cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1877.miRNA:10209	ccgaaacuuccaaauguuaca
                                   *********************	24:::44	24--44	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1877.miRNA:10210	gaaacuuccaaauguuacaca
                               *********************	20:::40	20--40	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1877.miRNA:10211	uuccgaaacuuccaaauguua
                              *********************	19:::39	19--39	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1877.miRNA:10212	auuccgaaacuuccaaauguu
                                *********************	21:::41	21--41	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1877.miRNA:10213	uccgaaacuuccaaauguuac
                                  *********************	23:::43	23--43	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1877.miRNA:10214	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1877
	gguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuug
	(((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))...(((((....))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.364.0	is_MIRNA
	VAL:	32.08	MeanVal:	605.9585105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            +++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            +++++++++++-++--+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    cuaauguauggguagagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1878.miRNA:10215	ccgaaacuuccaaauguuaca
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1878.miRNA:10216	gaaacuuccaaauguuacaca
                         *********************	14:::34	14--34	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1878.miRNA:10217	uuccgaaacuuccaaauguua
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1878.miRNA:10218	auuccgaaacuuccaaauguu
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1878.miRNA:10219	uccgaaacuuccaaauguuac
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1878.miRNA:10220	cgaaacuuccaaauguuacac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1878
	gguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuauggga
	(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).)))))))))))...((((.......)))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.377.0	is_MIRNA
	VAL:	116.51	MeanVal:	1917.739786	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uc-cgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            ++|+++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            ++-+++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    agagcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
                *********************	5:::25	4--24	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1879.miRNA:10221	gaaacuuccaaauguuacaca
               *********************	4:::24	3--23	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1879.miRNA:10222	cgaaacuuccaaauguuacac
                 *********************	6:::26	5--24	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1879.miRNA:10223	aaacuuccaaauguuacaca-
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1879.miRNA:10224	-cgaaacuuccaaauguuaca
                  *********************	7:::27	6--25	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1879.miRNA:10225	aacuuccaaauguuacaca-c
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1879.miRNA:10226	c-cgaaacuuccaaauguuac
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1879
	uuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuug
	.(((((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).))))))))))))).)).((((.((....)).))))..(((((....))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.377.1	is_MIRNA
	VAL:	86.90	MeanVal:	932.729886666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            +++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            +++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    gcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1880.miRNA:10227	gaaacuuccaaauguuacaca
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1880.miRNA:10228	aaacuuccaaauguuacaca-
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1880.miRNA:10229	aacuuccaaauguuacaca-c
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1880.miRNA:10230	acuuccaaauguuacaca-cu
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1880
	uuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuug
	...(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))...(((((.((....)).))))).(((((....))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.379.0	is_MIRNA
	VAL:	86.90	MeanVal:	932.729886666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaaacuuccaaauguuacaca-cuggucucgaaac
            +++++++++++++-++-++-++|++-++++++++++
            +++++++++++++-++-++-++-++|++++++++++
    REV:    gcuuugaagguuuucauugcguagg-cagggcuuug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1881.miRNA:10231	gaaacuuccaaauguuacaca
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1881.miRNA:10232	aaacuuccaaauguuacaca-
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1881.miRNA:10233	aacuuccaaauguuacaca-c
                *********************	5:::25	5--24	>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1881.miRNA:10234	acuuccaaauguuacaca-cu
>>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1881
	ccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuug
	.(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))...(((((.((....)).))))).(((((....))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-116-C06-06MAR2007-044--.278.0	is_MIRNA
	VAL:	2.78	MeanVal:	22.454775	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaugucagaaguccaca----aggugagguugucuc-uaagaagcugcauu
            +++-++++++-++-+++||||++++++++--++++-|++++--++-+++++
            +++-++++++-++-+++----++++++++-|++++--++++-|++-+++++
    REV:    guagagucuugagcugugagauuuacuccu-uagaauguucc-ugucguga
                                 *********************	22:::42	18--37	>>LUSTC1NG-RP-116-C06-06MAR2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1882.miRNA:10235	aggugagguugucuc-uaaga
                                     *********************	26:::46	22--41	>>LUSTC1NG-RP-116-C06-06MAR2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1882.miRNA:10236	gagguugucuc-uaagaagcu
                                      *********************	27:::47	23--42	>>LUSTC1NG-RP-116-C06-06MAR2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1882.miRNA:10237	agguugucuc-uaagaagcug
                                    *********************	25:::45	21--40	>>LUSTC1NG-RP-116-C06-06MAR2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1882.miRNA:10238	ugagguugucuc-uaagaagc
                                        *********************	29:::49	25--44	>>LUSTC1NG-RP-116-C06-06MAR2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1882.miRNA:10239	guugucuc-uaagaagcugca
                                   *********************	24:::44	20--39	>>LUSTC1NG-RP-116-C06-06MAR2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1882.miRNA:10240	gugagguugucuc-uaagaag
>>LUSTC1NG-RP-116-C06-06MAR2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1882
	aucuucuccaucaucagguaugucagaaguccacaaggugagguugucucuaagaagcugcauuaucaaagugcuguccuuguaagauuccucauuuagagugucgaguucugagauggcuucaucaaaggcuuguuccgcaagguggcaggcccugauggaaauauaaaaucacauucaauuagaugguuaaugagcuucagcuuccugguuauggaguaga
	.(((.((((((.(((((((((.((((((.((.(((((((((((..((((.((((..((.(((((.....))))).)).))))..)))).))))))))....))).)).)))))).)))..(((((((..((((((((((....)).)))))))).)))))))............((((......))))......((((....)))))))))).)))))).)))

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-116-C06-06MAR2007-044--.282.0	is_MIRNA
	VAL:	2.78	MeanVal:	22.454775	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaugucagaaguccaca----aggugagguugucuc-uaagaagcugcauu
            +++-++++++-++-+++||||++++++++--++++-|++++--++-+++++
            +++-++++++-++-+++----++++++++-|++++--++++-|++-+++++
    REV:    guagagucuugagcugugagauuuacuccu-uagaauguucc-ugucguga
                                 *********************	22:::42	18--37	>>LUSTC1NG-RP-116-C06-06MAR2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1883.miRNA:10241	aggugagguugucuc-uaaga
                                     *********************	26:::46	22--41	>>LUSTC1NG-RP-116-C06-06MAR2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1883.miRNA:10242	gagguugucuc-uaagaagcu
                                      *********************	27:::47	23--42	>>LUSTC1NG-RP-116-C06-06MAR2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1883.miRNA:10243	agguugucuc-uaagaagcug
                                    *********************	25:::45	21--40	>>LUSTC1NG-RP-116-C06-06MAR2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1883.miRNA:10244	ugagguugucuc-uaagaagc
                                        *********************	29:::49	25--44	>>LUSTC1NG-RP-116-C06-06MAR2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1883.miRNA:10245	guugucuc-uaagaagcugca
                                   *********************	24:::44	20--39	>>LUSTC1NG-RP-116-C06-06MAR2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1883.miRNA:10246	gugagguugucuc-uaagaag
>>LUSTC1NG-RP-116-C06-06MAR2007-044--.Lu0910.pre-miRNA:1883
	ucuccaucaucagguaugucagaaguccacaaggugagguugucucuaagaagcugcauuaucaaagugcuguccuuguaagauuccucauuuagagugucgaguucugagauggcuucaucaaaggcuuguuccgcaagguggcaggcccugauggaaauauaaaaucacauucaauuagaugguuaaugagcuucagcuuccugguuauggagu
	.((((((.(((((((((.((((((.((.(((((((((((..((((.((((..((.(((((.....))))).)).))))..)))).))))))))....))).)).)))))).)))..(((((((..((((((((((....)).)))))))).)))))))............((((......))))......((((....)))))))))).)))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.417.0	is_MIRNA
	VAL:	26.87	MeanVal:	335.052793833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuggagg-ggugagguugcc-gugauauugcucuguggagau
            ++++++++|+++++++-----|++++++++-----++++-+++
            ++++++++-+++++++------++++++++----|++++-+++
    REV:    aaacuuccacuacuucuuuaacuauuauaaaaac-caccauua
                       *********************	12:::32	11--30	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1884.miRNA:10247	ugagguugcc-gugauauugc
                        *********************	13:::33	12--31	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1884.miRNA:10248	gagguugcc-gugauauugcu
                         *********************	14:::34	13--32	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1884.miRNA:10249	agguugcc-gugauauugcuc
                            *********************	17:::37	16--35	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1884.miRNA:10250	uugcc-gugauauugcucugu
                     *********************	10:::30	9--28	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1884.miRNA:10251	ggugagguugcc-gugauauu
                           *********************	16:::36	15--34	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1884.miRNA:10252	guugcc-gugauauugcucug
>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1884
	acuuccuucggcuucauuuccgaucauaguccaggaggagaaggaguugcagcugccaucggauccaauuuggaggggugagguugccgugauauugcucuguggagaugaauaauuaccaccaaaaauauuaucaauuucuucaucaccuucaaacccaccaugaucaggaugaugaucugggggaagc
	.((((((((((..((((((((((((((.((...(((...((.(((((....))).)).))...)))..(((((((((((((((.....((((((((.....((((.(((.....))).))))....))))))))......))))))).))))))))...)).)))))).))).))))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.417.1	is_MIRNA
	VAL:	26.87	MeanVal:	335.052793833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuggagg-ggugagguugcc-gugauauugcucuguggagau
            ++++++++|+++++++-----|++++++++-----++++-+++
            ++++++++-+++++++------++++++++----|++++-+++
    REV:    aaacuuccacuacuucuuuaacuauuauaaaaac-caccauua
                       *********************	12:::32	11--30	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1885.miRNA:10253	ugagguugcc-gugauauugc
                        *********************	13:::33	12--31	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1885.miRNA:10254	gagguugcc-gugauauugcu
                         *********************	14:::34	13--32	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1885.miRNA:10255	agguugcc-gugauauugcuc
                            *********************	17:::37	16--35	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1885.miRNA:10256	uugcc-gugauauugcucugu
                     *********************	10:::30	9--28	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1885.miRNA:10257	ggugagguugcc-gugauauu
                           *********************	16:::36	15--34	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1885.miRNA:10258	guugcc-gugauauugcucug
>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1885
	acuuccuucggcuucauuuccgaucauaguccaggaggagaaggaguugcagcugccaucggauccaauuuggaggggugagguugccgugauauugcucuguggagaugaauaauuaccaccaaaaauauuaucaauuucuucaucaccuucaaacccaccaugaucaggaugaugaucugggggaagc
	.(((((..(((..((((((((((((((.((...(((...((.(((((....))).)).))...)))..(((((((((((((((.....((((((((.....((((.(((.....))).))))....))))))))......))))))).))))))))...)).)))))).))).))))).)))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.471.0	is_MIRNA
	VAL:	26.87	MeanVal:	335.052793833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuggagg-ggugagguugcc-gugauauugcucuguggagau
            ++++++++|+++++++-----|++++++++-----++++-+++
            ++++++++-+++++++------++++++++----|++++-+++
    REV:    aaacuuccacuacuucuuuaacuauuauaaaaac-caccauua
                       *********************	12:::32	11--30	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1886.miRNA:10259	ugagguugcc-gugauauugc
                        *********************	13:::33	12--31	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1886.miRNA:10260	gagguugcc-gugauauugcu
                         *********************	14:::34	13--32	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1886.miRNA:10261	agguugcc-gugauauugcuc
                            *********************	17:::37	16--35	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1886.miRNA:10262	uugcc-gugauauugcucugu
                     *********************	10:::30	9--28	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1886.miRNA:10263	ggugagguugcc-gugauauu
                           *********************	16:::36	15--34	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1886.miRNA:10264	guugcc-gugauauugcucug
>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1886
	gccaucggauccaauuuggaggggugagguugccgugauauugcucuguggagaugaauaauuaccaccaaaaauauuaucaauuucuucaucaccuucaaacccaccaugaucaggaugaugaucugggggaagcaagaaaucggagaauugga
	.(((.....(((..(((((((((((((((.....((((((((.....((((.(((.....))).))))....))))))))......))))))).))))))))(((.(((.(((((......)))))))))))............)))....))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.479.0	is_MIRNA
	VAL:	13.71	MeanVal:	170.980748666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagg-ggugagguugcc-gugauauugcucuguggagau
            +++++|+++++++-----|++++++++-----++++-+++
            +++++-+++++++------++++++++----|++++-+++
    REV:    cuuccacuacuucuuuaacuauuauaaaaac-caccauua
                    *********************	9:::29	8--27	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1887.miRNA:10265	ugagguugcc-gugauauugc
                     *********************	10:::30	9--28	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1887.miRNA:10266	gagguugcc-gugauauugcu
                      *********************	11:::31	10--29	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1887.miRNA:10267	agguugcc-gugauauugcuc
                         *********************	14:::34	13--32	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1887.miRNA:10268	uugcc-gugauauugcucugu
                  *********************	7:::27	6--25	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1887.miRNA:10269	ggugagguugcc-gugauauu
                        *********************	13:::33	12--31	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1887.miRNA:10270	guugcc-gugauauugcucug
>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1887
	auccaauuuggaggggugagguugccgugauauugcucuguggagaugaauaauuaccaccaaaaauauuaucaauuucuucaucaccuucaaacccaccaugaucaggaugaugaucugggggaagcaagaaaucggagaauuggaa
	.((((((((((((((((((((.....((((((((.....((((.(((.....))).))))....))))))))......))))))).)))))...(((.(((.(((((......)))))))))))...............)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.484.0	is_MIRNA
	VAL:	26.87	MeanVal:	335.052793833333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuggagg-ggugagguugcc-gugauauugcucuguggagau
            ++++++++|+++++++-----|++++++++-----++++-+++
            ++++++++-+++++++------++++++++----|++++-+++
    REV:    aaacuuccacuacuucuuuaacuauuauaaaaac-caccauua
                       *********************	12:::32	11--30	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1888.miRNA:10271	ugagguugcc-gugauauugc
                        *********************	13:::33	12--31	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1888.miRNA:10272	gagguugcc-gugauauugcu
                         *********************	14:::34	13--32	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1888.miRNA:10273	agguugcc-gugauauugcuc
                            *********************	17:::37	16--35	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1888.miRNA:10274	uugcc-gugauauugcucugu
                     *********************	10:::30	9--28	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1888.miRNA:10275	ggugagguugcc-gugauauu
                           *********************	16:::36	15--34	>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1888.miRNA:10276	guugcc-gugauauugcucug
>>LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1888
	auuuggaggggugagguugccgugauauugcucuguggagaugaauaauuaccaccaaaaauauuaucaauuucuucaucaccuucaaacccaccaugaucaggaugaugaucuggggga
	.(((((((((((((((.....((((((((.....((((.(((.....))).))))....))))))))......))))))).))))))))(((.(((.(((((......))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-204-G03-14MAY2007-019--.413.0	is_MIRNA
	VAL:	1.53	MeanVal:	10.7172833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcuccaauaaugcuugagcuuugguuguu---ucagc
            +++-+++-----++++++++---+++++--|||+++++
            +++|+++-----++++++++-||+++++-----+++++
    REV:    ucg-ggucuuccugaacuugu--ucgauuuccuagucg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSTC1NG-RP-204-G03-14MAY2007-019--.Lu0910.pre-miRNA:1889.miRNA:10277	gcuccaauaaugcuugagcuu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSTC1NG-RP-204-G03-14MAY2007-019--.Lu0910.pre-miRNA:1889.miRNA:10278	ccaauaaugcuugagcuuugg
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSTC1NG-RP-204-G03-14MAY2007-019--.Lu0910.pre-miRNA:1889.miRNA:10279	aauaaugcuugagcuuugguu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSTC1NG-RP-204-G03-14MAY2007-019--.Lu0910.pre-miRNA:1889.miRNA:10280	cuccaauaaugcuugagcuuu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSTC1NG-RP-204-G03-14MAY2007-019--.Lu0910.pre-miRNA:1889.miRNA:10281	uccaauaaugcuugagcuuug
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSTC1NG-RP-204-G03-14MAY2007-019--.Lu0910.pre-miRNA:1889.miRNA:10282	caauaaugcuugagcuuuggu
>>LUSTC1NG-RP-204-G03-14MAY2007-019--.Lu0910.pre-miRNA:1889
	aagcuccaauaaugcuugagcuuugguuguuucagcguuguuuagcugauccuuuagcuuguucaaguccuucugggcua
	.(((.(((.....((((((((...(((((..(((((........))))).....))))).)))))))).....)))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-206-H09-13MAY2007-065--.527.0	is_MIRNA
	VAL:	2.49	MeanVal:	13.367572	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugucac-acaaucugaaagugguugacuuucgc-uagccu
            +++++-|+++++++-----+++++++++++---|++++++
            +++++--+++++++----|+++++++++++----++++++
    REV:    acggucauguuaggggau-gccaacuggaauuaaaucggg
                             *********************	18:::38	17--36	>>LUSTC1NG-RP-206-H09-13MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1890.miRNA:10283	agugguugacuuucgc-uagc
                               *********************	20:::40	19--38	>>LUSTC1NG-RP-206-H09-13MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1890.miRNA:10284	ugguugacuuucgc-uagccu
                            *********************	17:::37	16--35	>>LUSTC1NG-RP-206-H09-13MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1890.miRNA:10285	aagugguugacuuucgc-uag
                           *********************	16:::36	15--34	>>LUSTC1NG-RP-206-H09-13MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1890.miRNA:10286	aaagugguugacuuucgc-ua
                              *********************	19:::39	18--37	>>LUSTC1NG-RP-206-H09-13MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1890.miRNA:10287	gugguugacuuucgc-uagcc
>>LUSTC1NG-RP-206-H09-13MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1890
	augucacacaaucugaaagugguugacuuucgcuagccugaucagaugcaagggcuaaauuaaggucaaccguaggggauuguacuggcaa
	.(((((.(((((((.....(((((((((((...((((((............))))))....)))))))))))....)))))))..))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-206-H09-13MAY2007-065--.533.0	is_MIRNA
	VAL:	5.38	MeanVal:	28.8547333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaaucugaaagugguugacuuucgc-uagccu
            +++++++-----+++++++++++---|++++++
            +++++++----|+++++++++++----++++++
    REV:    uguuaggggau-gccaacuggaauuaaaucggg
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSTC1NG-RP-206-H09-13MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1891.miRNA:10288	agugguugacuuucgc-uagc
                        *********************	13:::33	13--32	>>LUSTC1NG-RP-206-H09-13MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1891.miRNA:10289	ugguugacuuucgc-uagccu
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSTC1NG-RP-206-H09-13MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1891.miRNA:10290	aagugguugacuuucgc-uag
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSTC1NG-RP-206-H09-13MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1891.miRNA:10291	aaagugguugacuuucgc-ua
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSTC1NG-RP-206-H09-13MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1891.miRNA:10292	gugguugacuuucgc-uagcc
>>LUSTC1NG-RP-206-H09-13MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1891
	cacaaucugaaagugguugacuuucgcuagccugaucagaugcaagggcuaaauuaaggucaaccguaggggauugua
	.(((((((.....(((((((((((...((((((............))))))....)))))))))))....))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.554.1	is_MIRNA
	VAL:	1.81	MeanVal:	4.58147366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuguug-uaacgguugaagguuuugaagcagacuuggca--cgagaaaugagugaaucc
            ++++++++|++++++-++---++++++--++++--++++--||+++---+++++--+++++
            ++++++++-++++++|++--|++++++--++++--++++----+++---+++++--+++++
    REV:    cuaacgacgauuguu-acaa-cgaagcagcgucauaaccuauggcugagugcucguuuagg
                                 *********************	22:::42	21--40	>>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1892.miRNA:10293	guuuugaagcagacuuggca-
                                         *********************	30:::50	29--47	>>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1892.miRNA:10294	gcagacuuggca--cgagaaa
                                *********************	21:::41	20--40	>>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1892.miRNA:10295	gguuuugaagcagacuuggca
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1892.miRNA:10296	agguuuugaagcagacuuggc
                                   *********************	24:::44	23--41	>>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1892.miRNA:10297	uuugaagcagacuuggca--c
>>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1892
	cccacauaugcaucuggagauuguuguaacgguugaagguuuugaagcagacuuggcacgagaaaugagugaauccgaugaggauuugcucgugagucgguauccaauacugcgacgaagcaacauuguuagcagcaaucggaacauuauccaugga
	.(((..............((((((((((((((.((...((((((..((((..((((..(((...(((((..(((((.....)))))..)))))...)))....))))..))))..))))))..)))))))).))))))))(((......))).))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.565.1	is_MIRNA
	VAL:	1.81	MeanVal:	4.58147366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuguug-uaacgguugaagguuuugaagcagacuuggca--cgagaaaugagugaaucc
            ++++++++|++++++-++---++++++--++++--++++--||+++---+++++--+++++
            ++++++++-++++++|++--|++++++--++++--++++----+++---+++++--+++++
    REV:    cuaacgacgauuguu-acaa-cgaagcagcgucauaaccuauggcugagugcucguuuagg
                                 *********************	22:::42	21--40	>>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1893.miRNA:10298	guuuugaagcagacuuggca-
                                         *********************	30:::50	29--47	>>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1893.miRNA:10299	gcagacuuggca--cgagaaa
                                *********************	21:::41	20--40	>>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1893.miRNA:10300	gguuuugaagcagacuuggca
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1893.miRNA:10301	agguuuugaagcagacuuggc
                                   *********************	24:::44	23--41	>>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1893.miRNA:10302	uuugaagcagacuuggca--c
>>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1893
	aucuggagauuguuguaacgguugaagguuuugaagcagacuuggcacgagaaaugagugaauccgaugaggauuugcucgugagucgguauccaauacugcgacgaagcaacauuguuagcagcaaucggaacauuauccauggac
	.(((...((((((((((((((.((...((((((..((((..((((..(((...(((((..(((((.....)))))..)))))...)))....))))..))))..))))))..)))))))).))))))))(((......)))..))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.571.1	is_MIRNA
	VAL:	1.81	MeanVal:	4.58147366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuguug-uaacgguugaagguuuugaagcagacuuggca--cgagaaaugagugaaucc
            ++++++++|++++++-++---++++++--++++--++++--||+++---+++++--+++++
            ++++++++-++++++|++--|++++++--++++--++++----+++---+++++--+++++
    REV:    cuaacgacgauuguu-acaa-cgaagcagcgucauaaccuauggcugagugcucguuuagg
                                 *********************	22:::42	21--40	>>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1894.miRNA:10303	guuuugaagcagacuuggca-
                                         *********************	30:::50	29--47	>>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1894.miRNA:10304	gcagacuuggca--cgagaaa
                                *********************	21:::41	20--40	>>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1894.miRNA:10305	gguuuugaagcagacuuggca
                               *********************	20:::40	19--39	>>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1894.miRNA:10306	agguuuugaagcagacuuggc
                                   *********************	24:::44	23--41	>>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1894.miRNA:10307	uuugaagcagacuuggca--c
>>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1894
	agauuguuguaacgguugaagguuuugaagcagacuuggcacgagaaaugagugaauccgaugaggauuugcucgugagucgguauccaauacugcgacgaagcaacauuguuagcagcaaucggaacauuaucca
	.((((((((((((((.((...((((((..((((..((((..(((...(((((..(((((.....)))))..)))))...)))....))))..))))..))))))..)))))))).))))))))(((......))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.577.0	is_MIRNA
	VAL:	2.06	MeanVal:	5.78215533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guauuuccuaccu--auguug--agug--auuu
            +++++++++++--||+++++-||++++||++++
            +++++++++++----+++++---++++--++++
    REV:    caugaaggaugaacuuacaguuaucacgaugag
             *********************	2:::22	2--19	>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1895.miRNA:10308	uauuuccuaccu--auguug-
                 *********************	6:::26	6--22	>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1895.miRNA:10309	uccuaccu--auguug--agu
                *********************	5:::25	5--21	>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1895.miRNA:10310	uuccuaccu--auguug--ag
>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1895
	uagccagguugaaucgaagcugccauuuuccucguaauaauggagccauuugaauucagcaaacaggcuuaguauuuccuaccuauguugagugauuugaucgaguagcacuauugacauucaaguaggaaguacg
	.((((..((((((((((((((.(((((...........))))))))..))))).)))))).....))))..(((((((((((..(((((.((((((((....))))..))))...)))))....))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.601.0	is_MIRNA
	VAL:	2.06	MeanVal:	5.78215533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guauuuccuaccu--auguug--agug--auuu
            +++++++++++--||+++++-||++++||++++
            +++++++++++----+++++---++++--++++
    REV:    caugaaggaugaacuuacaguuaucacgaugag
             *********************	2:::22	2--19	>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1896.miRNA:10311	uauuuccuaccu--auguug-
                 *********************	6:::26	6--22	>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1896.miRNA:10312	uccuaccu--auguug--agu
                *********************	5:::25	5--21	>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1896.miRNA:10313	uuccuaccu--auguug--ag
>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1896
	auuuuccucguaauaauggagccauuugaauucagcaaacaggcuuaguauuuccuaccuauguugagugauuugaucgaguagcacuauugacauucaaguaggaaguacgauuaaauugaaggagaag
	.(((((((((...((((.(((((.((((.......))))..))))).(((((((((((..(((((.((((((((....))))..))))...)))))....))))))))))).))))...))).)))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.601.1	is_MIRNA
	VAL:	2.06	MeanVal:	5.78215533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guauuuccuaccu--auguug--agug--auuu
            +++++++++++--||+++++-||++++||++++
            +++++++++++----+++++---++++--++++
    REV:    caugaaggaugaacuuacaguuaucacgaugag
             *********************	2:::22	2--19	>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1897.miRNA:10314	uauuuccuaccu--auguug-
                 *********************	6:::26	6--22	>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1897.miRNA:10315	uccuaccu--auguug--agu
                *********************	5:::25	5--21	>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1897.miRNA:10316	uuccuaccu--auguug--ag
>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1897
	auuuuccucguaauaauggagccauuugaauucagcaaacaggcuuaguauuuccuaccuauguugagugauuugaucgaguagcacuauugacauucaaguaggaaguacgauuaaauugaaggagaag
	.(((((((..((((....(((((.((((.......))))..))))).(((((((((((..(((((.((((((((....))))..))))...)))))....)))))))))))......)))).))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.618.0	is_MIRNA
	VAL:	2.06	MeanVal:	5.78215533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guauuuccuaccu--auguug--agug--auuu
            +++++++++++--||+++++-||++++||++++
            +++++++++++----+++++---++++--++++
    REV:    caugaaggaugaacuuacaguuaucacgaugag
             *********************	2:::22	2--19	>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1898.miRNA:10317	uauuuccuaccu--auguug-
                 *********************	6:::26	6--22	>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1898.miRNA:10318	uccuaccu--auguug--agu
                *********************	5:::25	5--21	>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1898.miRNA:10319	uuccuaccu--auguug--ag
>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1898
	ggagccauuugaauucagcaaacaggcuuaguauuuccuaccuauguugagugauuugaucgaguagcacuauugacauucaaguaggaaguacg
	.(((((.((((.......))))..))))).(((((((((((..(((((.((((((((....))))..))))...)))))....))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.639.0	is_MIRNA
	VAL:	2.08	MeanVal:	16.9195	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caggcuua--guauuuccuaccu--auguug--agug--auuu
            +++-----||+++++++++++--||+++++-||++++||++++
            +++-------+++++++++++----+++++---++++--++++
    REV:    guuaaauuagcaugaaggaugaacuuacaguuaucacgaugag
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1899.miRNA:10320	aggcuua--guauuuccuacc
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1899.miRNA:10321	ggcuua--guauuuccuaccu
                      *********************	11:::31	9--27	>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1899.miRNA:10322	guauuuccuaccu--auguug
                *********************	5:::25	5--21	>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1899.miRNA:10323	cuua--guauuuccuaccu--
               *********************	4:::24	4--21	>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1899.miRNA:10324	gcuua--guauuuccuaccu-
                       *********************	12:::32	10--27	>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1899.miRNA:10325	uauuuccuaccu--auguug-
>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1899
	acaggcuuaguauuuccuaccuauguugagugauuugaucgaguagcacuauugacauucaaguaggaaguacgauuaaauuga
	.(((.....(((((((((((..(((((.((((((((....))))..))))...)))))....))))))))))).......))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.647.0	is_MIRNA
	VAL:	2.06	MeanVal:	5.78215533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guauuuccuaccu--auguug--agug--auuu
            +++++++++++--||+++++-||++++||++++
            +++++++++++----+++++---++++--++++
    REV:    caugaaggaugaacuuacaguuaucacgaugag
             *********************	2:::22	2--19	>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1900.miRNA:10326	uauuuccuaccu--auguug-
                 *********************	6:::26	6--22	>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1900.miRNA:10327	uccuaccu--auguug--agu
                *********************	5:::25	5--21	>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1900.miRNA:10328	uuccuaccu--auguug--ag
>>LUSTC1NG-RP-225-A07-14MAY2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1900
	aguauuuccuaccuauguugagugauuugaucgaguagcacuauugacauucaaguaggaaguacg
	.(((((((((((..(((((.((((((((....))))..))))...)))))....))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTC1NG-RP-250-C10-15MAY2007-076--.423.0	is_MIRNA
	VAL:	2.40	MeanVal:	6.61751	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagcuuaucag--guagaauaa-cauauaauucugugcu
            +++++++++--||++++-++++|+++---+++++-++++
            +++++++++----++++|++++-+++-||+++++-++++
    REV:    uucgaauaggcaauguc-uauuaguag--uaaggaauga
                           *********************	16:::36	14--33	>>LUSTC1NG-RP-250-C10-15MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1901.miRNA:10329	agaauaa-cauauaauucugu
                              *********************	19:::39	17--36	>>LUSTC1NG-RP-250-C10-15MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1901.miRNA:10330	auaa-cauauaauucugugcu
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSTC1NG-RP-250-C10-15MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1901.miRNA:10331	agcuuaucag--guagaauaa
>>LUSTC1NG-RP-250-C10-15MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1901
	aaagcuuaucagguagaauaacauauaauucugugcuucgauaguaaggaaugaugauuaucuguaacggauaagcuu
	.(((((((((..((((.(((((((...(((((.((((.....)))).))))).))).))))))))....)))))))))

###########################################################################################################################

>LUSTE1AD-Contig1475--.224.0	is_MIRNA
	VAL:	55.14	MeanVal:	821.192023333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaguuuuuuuucaa--uuuu-cgaauuuuuuuuuugacuuc
            ++++++++----++++++||++++|++--+++++++---++-+++
            ++++++++----++++++--++++-++--+++++++---++-+++
    REV:    uuuuuucguguugaaguuuaaaaacguccaaaaaaauuucuugag
                                 *********************	22:::42	20--39	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1902.miRNA:10332	uuu-cgaauuuuuuuuuugac
                                *********************	21:::41	19--38	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1902.miRNA:10333	uuuu-cgaauuuuuuuuuuga
                                   *********************	24:::44	22--41	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1902.miRNA:10334	u-cgaauuuuuuuuuugacuu
                                  *********************	23:::43	21--40	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1902.miRNA:10335	uu-cgaauuuuuuuuuugacu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1902.miRNA:10336	-uuuu-cgaauuuuuuuuuug
                                    *********************	25:::45	23--42	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1902.miRNA:10337	-cgaauuuuuuuuuugacuuc
>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1902
	aguuuguuuaguauuucuuguauaaauauuuuuuuuugacgaaccaguuuuuucuuucuucugaaaaauucaaaaagcauucuauuuguucuuuaaaaaaaucuuucaaaaaaucuuucaaaaaauugaaaacuagaaaaaaguuuuuuuucaauuuucgaauuuuuuuuuugacuucuuuaacgaguucuuuaaaaaaaccugcaaaaauuugaaguugugcuuuuuugccuuuauuuuugauuggauuuuuuugaggaaa
	.(((((((.(((((((.......))))))).......)))))))..(((((((.((((....)))).....)))))))..........((((((((((((((((.(((((((...((((((....)))))).....((((((((....((((((((((((..(((((((...((.(((......))).))...)))))))..)).))))..))))))....)))))))).......)))))))..)))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1AD-Contig1475--.261.0	is_MIRNA
	VAL:	55.14	MeanVal:	821.192023333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaguuuuuuuucaa--uuuu-cgaauuuuuuuuuugacuuc
            ++++++++----++++++||++++|++--+++++++---++-+++
            ++++++++----++++++--++++-++--+++++++---++-+++
    REV:    uuuuuucguguugaaguuuaaaaacguccaaaaaaauuucuugag
                                 *********************	22:::42	20--39	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1903.miRNA:10338	uuu-cgaauuuuuuuuuugac
                                *********************	21:::41	19--38	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1903.miRNA:10339	uuuu-cgaauuuuuuuuuuga
                                   *********************	24:::44	22--41	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1903.miRNA:10340	u-cgaauuuuuuuuuugacuu
                                  *********************	23:::43	21--40	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1903.miRNA:10341	uu-cgaauuuuuuuuuugacu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1903.miRNA:10342	-uuuu-cgaauuuuuuuuuug
                                    *********************	25:::45	23--42	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1903.miRNA:10343	-cgaauuuuuuuuuugacuuc
>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1903
	gacgaaccaguuuuuucuuucuucugaaaaauucaaaaagcauucuauuuguucuuuaaaaaaaucuuucaaaaaaucuuucaaaaaauugaaaacuagaaaaaaguuuuuuuucaauuuucgaauuuuuuuuuugacuucuuuaacgaguucuuuaaaaaaaccugcaaaaauuugaaguugugcuuuuuugccuuuauuuuugauuggauuuuuuugaggaaauucuuuuuucgaucu
	((((((...(((((((.((((....)))).....)))))))..........((((((((((((((((.(((((((...((((((....)))))).....((((((((....((((((((((((..(((((((...((.(((......))).))...)))))))..)).))))..))))))....)))))))).......)))))))..))))))))))))))))........)))).)).

###########################################################################################################################

>LUSTE1AD-Contig1475--.269.0	is_MIRNA
	VAL:	55.14	MeanVal:	821.192023333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaguuuuuuuucaa--uuuu-cgaauuuuuuuuuugacuuc
            ++++++++----++++++||++++|++--+++++++---++-+++
            ++++++++----++++++--++++-++--+++++++---++-+++
    REV:    uuuuuucguguugaaguuuaaaaacguccaaaaaaauuucuugag
                                 *********************	22:::42	20--39	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1904.miRNA:10344	uuu-cgaauuuuuuuuuugac
                                *********************	21:::41	19--38	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1904.miRNA:10345	uuuu-cgaauuuuuuuuuuga
                                   *********************	24:::44	22--41	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1904.miRNA:10346	u-cgaauuuuuuuuuugacuu
                                  *********************	23:::43	21--40	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1904.miRNA:10347	uu-cgaauuuuuuuuuugacu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1904.miRNA:10348	-uuuu-cgaauuuuuuuuuug
                                    *********************	25:::45	23--42	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1904.miRNA:10349	-cgaauuuuuuuuuugacuuc
>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1904
	aguuuuuucuuucuucugaaaaauucaaaaagcauucuauuuguucuuuaaaaaaaucuuucaaaaaaucuuucaaaaaauugaaaacuagaaaaaaguuuuuuuucaauuuucgaauuuuuuuuuugacuucuuuaacgaguucuuuaaaaaaaccugcaaaaauuugaaguugugcuuuuuugccuuuauuuuugauuggauuuuuuugaggaaa
	.(((((((.((((....)))).....)))))))..........((((((((((((((((.(((((((...((((((....)))))).....((((((((....((((((((((((..(((((((...((.(((......))).))...)))))))..)).))))..))))))....)))))))).......)))))))..)))))))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1AD-Contig1475--.284.0	is_MIRNA
	VAL:	55.14	MeanVal:	821.192023333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaguuuuuuuucaa--uuuu-cgaauuuuuuuuuugacuuc
            ++++++++----++++++||++++|++--+++++++---++-+++
            ++++++++----++++++--++++-++--+++++++---++-+++
    REV:    uuuuuucguguugaaguuuaaaaacguccaaaaaaauuucuugag
                                 *********************	22:::42	20--39	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1905.miRNA:10350	uuu-cgaauuuuuuuuuugac
                                *********************	21:::41	19--38	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1905.miRNA:10351	uuuu-cgaauuuuuuuuuuga
                                   *********************	24:::44	22--41	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1905.miRNA:10352	u-cgaauuuuuuuuuugacuu
                                  *********************	23:::43	21--40	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1905.miRNA:10353	uu-cgaauuuuuuuuuugacu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1905.miRNA:10354	-uuuu-cgaauuuuuuuuuug
                                    *********************	25:::45	23--42	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1905.miRNA:10355	-cgaauuuuuuuuuugacuuc
>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1905
	cugaaaaauucaaaaagcauucuauuuguucuuuaaaaaaaucuuucaaaaaaucuuucaaaaaauugaaaacuagaaaaaaguuuuuuuucaauuuucgaauuuuuuuuuugacuucuuuaacgaguucuuuaaaaaaaccugcaaaaauuugaaguugugcuuuuuugccuuuauuuuugauuggauuuuuuugaggaaauucuuuuuucga
	.(((((((..((((.((....)).))))((((((((((((((((.(((((((...((((((....)))))).....((((((((....((((((((((((..(((((((...((.(((......))).))...)))))))..)).))))..))))))....)))))))).......)))))))..)))))))))))))))).....))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1AD-Contig1475--.286.0	is_MIRNA
	VAL:	55.14	MeanVal:	821.192023333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaguuuuuuuucaa--uuuu-cgaauuuuuuuuuugacuuc
            ++++++++----++++++||++++|++--+++++++---++-+++
            ++++++++----++++++--++++-++--+++++++---++-+++
    REV:    uuuuuucguguugaaguuuaaaaacguccaaaaaaauuucuugag
                                 *********************	22:::42	20--39	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1906.miRNA:10356	uuu-cgaauuuuuuuuuugac
                                *********************	21:::41	19--38	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1906.miRNA:10357	uuuu-cgaauuuuuuuuuuga
                                   *********************	24:::44	22--41	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1906.miRNA:10358	u-cgaauuuuuuuuuugacuu
                                  *********************	23:::43	21--40	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1906.miRNA:10359	uu-cgaauuuuuuuuuugacu
                               *********************	20:::40	19--37	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1906.miRNA:10360	-uuuu-cgaauuuuuuuuuug
                                    *********************	25:::45	23--42	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1906.miRNA:10361	-cgaauuuuuuuuuugacuuc
>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1906
	gaaaaauucaaaaagcauucuauuuguucuuuaaaaaaaucuuucaaaaaaucuuucaaaaaauugaaaacuagaaaaaaguuuuuuuucaauuuucgaauuuuuuuuuugacuucuuuaacgaguucuuuaaaaaaaccugcaaaaauuugaaguugugcuuuuuugccuuuauuuuugauuggauuuuuuugaggaaauucuuuuuucg
	((((((..((((.((....)).))))((((((((((((((((.(((((((...((((((....)))))).....((((((((....((((((((((((..(((((((...((.(((......))).))...)))))))..)).))))..))))))....)))))))).......)))))))..)))))))))))))))).....)))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1AD-Contig1475--.323.0	is_MIRNA
	VAL:	5.09	MeanVal:	106.620628	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaaaaaaucu-uucaaaaaauugaaaacuaga
            ++++++++---|+++--+++++++++++--+++
            ++++++++----+++-|+++++++++++-|+++
    REV:    aguuuuuuuuuuaagc-uuuuaacuuuuu-uuu
              *********************	3:::23	3--22	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1907.miRNA:10362	aaaaaaucu-uucaaaaaauu
             *********************	2:::22	2--21	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1907.miRNA:10363	caaaaaaucu-uucaaaaaau
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1907.miRNA:10364	aaucu-uucaaaaaauugaaa
                 *********************	6:::26	6--25	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1907.miRNA:10365	aaaucu-uucaaaaaauugaa
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1907.miRNA:10366	aucu-uucaaaaaauugaaaa
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1907.miRNA:10367	aaaaaucu-uucaaaaaauug
                      *********************	11:::31	11--30	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1907.miRNA:10368	u-uucaaaaaauugaaaacua
                     *********************	10:::30	10--29	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1907.miRNA:10369	cu-uucaaaaaauugaaaacu
                    *********************	9:::29	9--28	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1907.miRNA:10370	ucu-uucaaaaaauugaaaac
                       *********************	12:::32	12--31	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1907.miRNA:10371	-uucaaaaaauugaaaacuag
                   *********************	8:::28	8--27	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1907.miRNA:10372	aucu-uucaaaaaauugaaaa
                  *********************	7:::27	7--26	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1907.miRNA:10373	aaucu-uucaaaaaauugaaa
>LUSTE1AD-Contig1475--.323.0	is_MIRNA
	VAL:	3.86	MeanVal:	48.3108281666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gag-uucuuuaaaaaaa-ccug-caaaaauuugaaguugugc
            +++|+++++++++++++|++--|+++++++--++++----++
            +++-+++++++++++++-++---+++++++||++++||||++
    REV:    cuuaaaggaguuuuuuuagguuaguuuuua--uuuc----cg
              *********************	3:::23	3--20	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1908.miRNA:10374	g-uucuuuaaaaaaa-ccug-
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1908.miRNA:10375	ag-uucuuuaaaaaaa-ccug
                  *********************	7:::27	6--24	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1908.miRNA:10376	cuuuaaaaaaa-ccug-caaa
                 *********************	6:::26	5--23	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1908.miRNA:10377	ucuuuaaaaaaa-ccug-caa
                   *********************	8:::28	7--25	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1908.miRNA:10378	uuuaaaaaaa-ccug-caaaa
               *********************	4:::24	4--21	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1908.miRNA:10379	-uucuuuaaaaaaa-ccug-c
                      *********************	11:::31	10--28	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1908.miRNA:10380	aaaaaaa-ccug-caaaaauu
                     *********************	10:::30	9--27	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1908.miRNA:10381	uaaaaaaa-ccug-caaaaau
                    *********************	9:::29	8--26	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1908.miRNA:10382	uuaaaaaaa-ccug-caaaaa
                       *********************	12:::32	11--29	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1908.miRNA:10383	aaaaaa-ccug-caaaaauuu
                   *********************	8:::28	7--25	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1908.miRNA:10384	uuuaaaaaaa-ccug-caaaa
                  *********************	7:::27	6--24	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1908.miRNA:10385	cuuuaaaaaaa-ccug-caaa
>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1908
	aaucuuucaaaaaaucuuucaaaaaauugaaaacuagaaaaaaguuuuuuuucaauuuucgaauuuuuuuuuugacuucuuuaacgaguucuuuaaaaaaaccugcaaaaauuugaaguugugcuuuuuugccuuuauuuuugauuggauuuuuuugaggaaauucuuuuuucgauc
	.(((..((((((((...(((..(((((((((((..(((......))).))))))))))).)))....))))))))..........((((((((((((((((((..(((((((..((((....((......)))))))))))))...)).))))))))))))).))).......))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1AD-Contig1475--.335.0	is_MIRNA
	VAL:	3.86	MeanVal:	48.3108281666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gag-uucuuuaaaaaaa-ccug-caaaaauuugaaguugugc
            +++|+++++++++++++|++--|+++++++--++++----++
            +++-+++++++++++++-++---+++++++||++++||||++
    REV:    cuuaaaggaguuuuuuuagguuaguuuuua--uuuc----cg
                      *********************	11:::31	10--28	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1909.miRNA:10386	aaaaaaa-ccug-caaaaauu
                     *********************	10:::30	9--27	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1909.miRNA:10387	uaaaaaaa-ccug-caaaaau
                    *********************	9:::29	8--26	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1909.miRNA:10388	uuaaaaaaa-ccug-caaaaa
                       *********************	12:::32	11--29	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1909.miRNA:10389	aaaaaa-ccug-caaaaauuu
                   *********************	8:::28	7--25	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1909.miRNA:10390	uuuaaaaaaa-ccug-caaaa
                  *********************	7:::27	6--24	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1909.miRNA:10391	cuuuaaaaaaa-ccug-caaa
>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1909
	aaucuuucaaaaaauugaaaacuagaaaaaaguuuuuuuucaauuuucgaauuuuuuuuuugacuucuuuaacgaguucuuuaaaaaaaccugcaaaaauuugaaguugugcuuuuuugccuuuauuuuugauuggauuuuuuugaggaaauucuuuuuucgauc
	.(((..(((((((((((((((...((((((.....))))))..))))))).....))))))))..........((((((((((((((((((..(((((((..((((....((......)))))))))))))...)).))))))))))))).))).......))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1AD-Contig1475--.340.0	is_MIRNA
	VAL:	3.86	MeanVal:	48.3108281666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gag-uucuuuaaaaaaa-ccug-caaaaauuugaaguugugc
            +++|+++++++++++++|++--|+++++++--++++----++
            +++-+++++++++++++-++---+++++++||++++||||++
    REV:    cuuaaaggaguuuuuuuagguuaguuuuua--uuuc----cg
                      *********************	11:::31	10--28	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1910.miRNA:10392	aaaaaaa-ccug-caaaaauu
                     *********************	10:::30	9--27	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1910.miRNA:10393	uaaaaaaa-ccug-caaaaau
                    *********************	9:::29	8--26	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1910.miRNA:10394	uuaaaaaaa-ccug-caaaaa
                       *********************	12:::32	11--29	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1910.miRNA:10395	aaaaaa-ccug-caaaaauuu
                   *********************	8:::28	7--25	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1910.miRNA:10396	uuuaaaaaaa-ccug-caaaa
                  *********************	7:::27	6--24	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1910.miRNA:10397	cuuuaaaaaaa-ccug-caaa
>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1910
	uucaaaaaauugaaaacuagaaaaaaguuuuuuuucaauuuucgaauuuuuuuuuugacuucuuuaacgaguucuuuaaaaaaaccugcaaaaauuugaaguugugcuuuuuugccuuuauuuuugauuggauuuuuuugaggaaauucu
	.(((((((((((((((...((((((.....))))))..))))))).....))))))))..........((((((((((((((((((..(((((((..((((....((......)))))))))))))...)).))))))))))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1AD-Contig1475--.347.0	is_MIRNA
	VAL:	3.86	MeanVal:	48.3108281666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gag-uucuuuaaaaaaa-ccug-caaaaauuugaaguugugc
            +++|+++++++++++++|++--|+++++++--++++----++
            +++-+++++++++++++-++---+++++++||++++||||++
    REV:    cuuaaaggaguuuuuuuagguuaguuuuua--uuuc----cg
                      *********************	11:::31	10--28	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1911.miRNA:10398	aaaaaaa-ccug-caaaaauu
                     *********************	10:::30	9--27	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1911.miRNA:10399	uaaaaaaa-ccug-caaaaau
                    *********************	9:::29	8--26	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1911.miRNA:10400	uuaaaaaaa-ccug-caaaaa
                       *********************	12:::32	11--29	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1911.miRNA:10401	aaaaaa-ccug-caaaaauuu
                   *********************	8:::28	7--25	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1911.miRNA:10402	uuuaaaaaaa-ccug-caaaa
                  *********************	7:::27	6--24	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1911.miRNA:10403	cuuuaaaaaaa-ccug-caaa
>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1911
	aauugaaaacuagaaaaaaguuuuuuuucaauuuucgaauuuuuuuuuugacuucuuuaacgaguucuuuaaaaaaaccugcaaaaauuugaaguugugcuuuuuugccuuuauuuuugauuggauuuuuuugaggaaauucuuuuuucgauc
	.((((((((..((((((((((((.............)))))))))))).............((((((((((((((((((..(((((((..((((....((......)))))))))))))...)).))))))))))))).)))..)))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1AD-Contig1475--.380.0	is_MIRNA
	VAL:	3.86	MeanVal:	48.3108281666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gag-uucuuuaaaaaaa-ccug-caaaaauuugaaguugugc
            +++|+++++++++++++|++--|+++++++--++++----++
            +++-+++++++++++++-++---+++++++||++++||||++
    REV:    cuuaaaggaguuuuuuuagguuaguuuuua--uuuc----cg
                      *********************	11:::31	10--28	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1912.miRNA:10404	aaaaaaa-ccug-caaaaauu
                     *********************	10:::30	9--27	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1912.miRNA:10405	uaaaaaaa-ccug-caaaaau
                    *********************	9:::29	8--26	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1912.miRNA:10406	uuaaaaaaa-ccug-caaaaa
                       *********************	12:::32	11--29	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1912.miRNA:10407	aaaaaa-ccug-caaaaauuu
                   *********************	8:::28	7--25	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1912.miRNA:10408	uuuaaaaaaa-ccug-caaaa
                  *********************	7:::27	6--24	>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1912.miRNA:10409	cuuuaaaaaaa-ccug-caaa
>>LUSTE1AD-Contig1475--.Lu0910.pre-miRNA:1912
	uucgaauuuuuuuuuugacuucuuuaacgaguucuuuaaaaaaaccugcaaaaauuugaaguugugcuuuuuugccuuuauuuuugauuggauuuuuuugaggaaauucuuuuuucgau
	.(((((........((((.....)))).((((((((((((((((((..(((((((..((((....((......)))))))))))))...)).))))))))))))).)))....))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1AD-RP-257-D20-9MAY2008-078--.723.0	is_MIRNA
	VAL:	15.20	MeanVal:	146.953633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugaggaugcugaaccaucagaauccucagc
            ++++-++-++++++++-+++----+++++++
            ++++-++-++++++++|+++---|+++++++
    REV:    gacuacuucgacuugg-aguacc-ggggucg
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSTE1AD-RP-257-D20-9MAY2008-078--.Lu0910.pre-miRNA:1913.miRNA:10410	gaggaugcugaaccaucagaa
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSTE1AD-RP-257-D20-9MAY2008-078--.Lu0910.pre-miRNA:1913.miRNA:10411	ugaggaugcugaaccaucaga
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSTE1AD-RP-257-D20-9MAY2008-078--.Lu0910.pre-miRNA:1913.miRNA:10412	aggaugcugaaccaucagaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSTE1AD-RP-257-D20-9MAY2008-078--.Lu0910.pre-miRNA:1913.miRNA:10413	gaugcugaaccaucagaaucc
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSTE1AD-RP-257-D20-9MAY2008-078--.Lu0910.pre-miRNA:1913.miRNA:10414	ggaugcugaaccaucagaauc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSTE1AD-RP-257-D20-9MAY2008-078--.Lu0910.pre-miRNA:1913.miRNA:10415	augcugaaccaucagaauccu
>>LUSTE1AD-RP-257-D20-9MAY2008-078--.Lu0910.pre-miRNA:1913
	ccugaggaugcugaaccaucagaauccucagcaucacuuucgcuggggccaugagguucagcuucaucagccaggucauuuuguuuuaaagcuucugacucaagcauaugauccucauuuugcua
	.((((.((.((((((((.(((....(((((((.........)))))))...))))))))))).)).))))...(((((....(((....)))...)))))..((((.(((.....)))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1AD-RP-263-O23-15MAY2008-082--.423.0	is_MIRNA
	VAL:	3.55	MeanVal:	19.6666216666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggaauaaagacagcu---gaacaccc--aauucaug
            +++++++++---+++--|||++++++++||+++-++++
            +++++++++-||+++-----++++++++--+++-++++
    REV:    uuuuuuauua--gucucuuucuugugggaguuauguau
                *********************	5:::25	5--22	>>LUSTE1AD-RP-263-O23-15MAY2008-082--.Lu0910.pre-miRNA:1914.miRNA:10416	aauaaagacagcu---gaaca
                 *********************	6:::26	6--23	>>LUSTE1AD-RP-263-O23-15MAY2008-082--.Lu0910.pre-miRNA:1914.miRNA:10417	auaaagacagcu---gaacac
                         *********************	14:::34	14--29	>>LUSTE1AD-RP-263-O23-15MAY2008-082--.Lu0910.pre-miRNA:1914.miRNA:10418	agcu---gaacaccc--aauu
               *********************	4:::24	4--21	>>LUSTE1AD-RP-263-O23-15MAY2008-082--.Lu0910.pre-miRNA:1914.miRNA:10419	gaauaaagacagcu---gaac
                           *********************	16:::36	16--31	>>LUSTE1AD-RP-263-O23-15MAY2008-082--.Lu0910.pre-miRNA:1914.miRNA:10420	cu---gaacaccc--aauuca
                            *********************	17:::37	17--32	>>LUSTE1AD-RP-263-O23-15MAY2008-082--.Lu0910.pre-miRNA:1914.miRNA:10421	u---gaacaccc--aauucau
>>LUSTE1AD-RP-263-O23-15MAY2008-082--.Lu0910.pre-miRNA:1914
	ggaggaauaaagacagcugaacacccaauucaugaauuuauguauugaggguguucuuucucugauuauuuuuua
	.(((((((((...(((..(((((((((((.((((....)))).)))..)))))))).....))).))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.472.0	is_MIRNA
	VAL:	3.69	MeanVal:	44.893913	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cguggagcca--acaaaaggugaaacugccag-augaucuuucaucuuugcgcucu
            ++++--++++||+++--++-++++-+++++++|++++++++----++++--+++++
            ++++-|++++--+++--++-++++-+++++++-++++++++--||++++-|+++++
    REV:    gcacg-cggugaugucgucaacuucgacggucguacuagaguu--gaaaa-cgaga
                                  *********************	23:::43	21--40	>>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.Lu0910.pre-miRNA:1915.miRNA:10422	aaacugccag-augaucuuuc
                          *********************	15:::35	13--32	>>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.Lu0910.pre-miRNA:1915.miRNA:10423	aaaaggugaaacugccag-au
                             *********************	18:::38	16--35	>>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.Lu0910.pre-miRNA:1915.miRNA:10424	aggugaaacugccag-augau
                               *********************	20:::40	18--37	>>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.Lu0910.pre-miRNA:1915.miRNA:10425	gugaaacugccag-augaucu
                                 *********************	22:::42	20--39	>>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.Lu0910.pre-miRNA:1915.miRNA:10426	gaaacugccag-augaucuuu
                                *********************	21:::41	19--38	>>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.Lu0910.pre-miRNA:1915.miRNA:10427	ugaaacugccag-augaucuu
>>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.Lu0910.pre-miRNA:1915
	ugaugguaaggucguggagccaacaaaaggugaaacugccagaugaucuuucaucuuugcgcucugagggagagcaaaaguugagaucaugcuggcagcuucaacugcuguaguggcgcacgcguauaucuuucacuuuacuagccuacccguu
	.(((((..((((((((..(((((((..((.((((.(((((((((((((((....((((..(((((.....))))).))))..)))))))).))))))).)))).))..)))..)))).)))).(((............)))..))))..)))))

###########################################################################################################################

>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.479.0	is_MIRNA
	VAL:	3.69	MeanVal:	44.893913	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cguggagcca--acaaaaggugaaacugccag-augaucuuucaucuuugcgcucu
            ++++--++++||+++--++-++++-+++++++|++++++++----++++--+++++
            ++++-|++++--+++--++-++++-+++++++-++++++++--||++++-|+++++
    REV:    gcacg-cggugaugucgucaacuucgacggucguacuagaguu--gaaaa-cgaga
                                  *********************	23:::43	21--40	>>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.Lu0910.pre-miRNA:1916.miRNA:10428	aaacugccag-augaucuuuc
                          *********************	15:::35	13--32	>>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.Lu0910.pre-miRNA:1916.miRNA:10429	aaaaggugaaacugccag-au
                             *********************	18:::38	16--35	>>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.Lu0910.pre-miRNA:1916.miRNA:10430	aggugaaacugccag-augau
                               *********************	20:::40	18--37	>>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.Lu0910.pre-miRNA:1916.miRNA:10431	gugaaacugccag-augaucu
                                 *********************	22:::42	20--39	>>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.Lu0910.pre-miRNA:1916.miRNA:10432	gaaacugccag-augaucuuu
                                *********************	21:::41	19--38	>>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.Lu0910.pre-miRNA:1916.miRNA:10433	ugaaacugccag-augaucuu
>>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.Lu0910.pre-miRNA:1916
	aaggucguggagccaacaaaaggugaaacugccagaugaucuuucaucuuugcgcucugagggagagcaaaaguugagaucaugcuggcagcuucaacugcuguaguggcgcacgcguauaucuuucacuuuacuagccua
	.((((((((..(((((((..((.((((.(((((((((((((((....((((..(((((.....))))).))))..)))))))).))))))).)))).))..)))..)))).)))).(((............)))..)))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1AD-RP-277-P19-21MAY2008-066--.608.0	is_MIRNA
	VAL:	2.40	MeanVal:	4.874085	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guguugaaaag--gguuuuacagauugggaauga
            ++++++---++||+++++++++--++-+++++++
            ++++++---++--+++++++++--++-+++++++
    REV:    cguaacgcgucuuucgaaguguaagagucuuacu
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSTE1AD-RP-277-P19-21MAY2008-066--.Lu0910.pre-miRNA:1917.miRNA:10434	uugaaaag--gguuuuacaga
                         *********************	14:::34	12--32	>>LUSTE1AD-RP-277-P19-21MAY2008-066--.Lu0910.pre-miRNA:1917.miRNA:10435	gguuuuacagauugggaauga
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSTE1AD-RP-277-P19-21MAY2008-066--.Lu0910.pre-miRNA:1917.miRNA:10436	guugaaaag--gguuuuacag
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSTE1AD-RP-277-P19-21MAY2008-066--.Lu0910.pre-miRNA:1917.miRNA:10437	uguugaaaag--gguuuuaca
>>LUSTE1AD-RP-277-P19-21MAY2008-066--.Lu0910.pre-miRNA:1917
	ggaagcagaaguaauaaaaaggaaagaacauuggaaaaaaagaaguguugaaaaggguuuuacagauugggaaugagugaucauucugagaaugugaagcuuucugcgcaaugcaauccuccucugcauccu
	(((.(((((..........((((.......((....))......((((((...(((((((((((..((.(((((((....))))))).))..)))))))))..))...))))))..))))..))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1AD-RP-282-K21-23MAY2008-085--.649.1	is_MIRNA
	VAL:	4.41	MeanVal:	38.188002	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucca--uc-gaaaa-gaagguaguaguggau-ug
            ++++++||++|+++++|+++++---++++++++|++
            ++++++--++-+++++-+++++---++++++++-++
    REV:    cuagguugagucuuuuacuuccuaaaucgucuauac
                        *********************	13:::33	10--29	>>LUSTE1AD-RP-282-K21-23MAY2008-085--.Lu0910.pre-miRNA:1918.miRNA:10438	aaaa-gaagguaguaguggau
                       *********************	12:::32	9--28	>>LUSTE1AD-RP-282-K21-23MAY2008-085--.Lu0910.pre-miRNA:1918.miRNA:10439	gaaaa-gaagguaguagugga
                    *********************	9:::29	7--25	>>LUSTE1AD-RP-282-K21-23MAY2008-085--.Lu0910.pre-miRNA:1918.miRNA:10440	uc-gaaaa-gaagguaguagu
              *********************	3:::23	3--19	>>LUSTE1AD-RP-282-K21-23MAY2008-085--.Lu0910.pre-miRNA:1918.miRNA:10441	ucca--uc-gaaaa-gaaggu
                   *********************	8:::28	7--24	>>LUSTE1AD-RP-282-K21-23MAY2008-085--.Lu0910.pre-miRNA:1918.miRNA:10442	-uc-gaaaa-gaagguaguag
                         *********************	14:::34	11--29	>>LUSTE1AD-RP-282-K21-23MAY2008-085--.Lu0910.pre-miRNA:1918.miRNA:10443	aaa-gaagguaguaguggau-
>>LUSTE1AD-RP-282-K21-23MAY2008-085--.Lu0910.pre-miRNA:1918
	cgguccaucgaaaagaagguaguaguggauugucagcauaucugcuaaauccuucauuuucugaguuggauca
	.((((((((((((((((((...((((((((((....)).))))))))...))))).))))).))..)))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1AD-RP-285-M23-26MAY2008-084--.413.0	is_MIRNA
	VAL:	4.22	MeanVal:	26.362475	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaaauguuucuccacauauuu---ccagacaaaa--uucc
            ++---++++-+++++++++++++|||+++++-----||++++
            ++---++++-+++++++++++++---+++++-------++++
    REV:    ugaccuauauagggguguauaagaccggucuuauguagaagg
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSTE1AD-RP-285-M23-26MAY2008-084--.Lu0910.pre-miRNA:1919.miRNA:10444	cgaaauguuucuccacauauu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSTE1AD-RP-285-M23-26MAY2008-084--.Lu0910.pre-miRNA:1919.miRNA:10445	gaaauguuucuccacauauuu
               *********************	4:::24	4--23	>>LUSTE1AD-RP-285-M23-26MAY2008-084--.Lu0910.pre-miRNA:1919.miRNA:10446	aaauguuucuccacauauuu-
>>LUSTE1AD-RP-285-M23-26MAY2008-084--.Lu0910.pre-miRNA:1919
	gacgaaauguuucuccacauauuuccagacaaaauuccacuggaagauguauucuggccagaauauguggggauauauccagua
	.((...((((.((((((((((((((((((.....((((...)))).......)))))...))))))))))))).))))...)).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-Contig1373--.632.0	is_MIRNA
	VAL:	5.31	MeanVal:	47.3573715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guguu-uc-caucagacaccacuggaaauuguuaa-gggagguguc-auguccauaacuguugu
            +++--|++|++---+++++++-+++----++++++|++++++++--|+++--++++--++++++
            +++---++-++---+++++++-+++||||++++++-++++++++---+++--++++--++++++
    REV:    uacuauagugucccuugugguuacu----acgauuacccucuacucauacguguaugagcaaua
                                                 *********************	38:::58	35--54	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1920.miRNA:10447	ggagguguc-auguccauaac
                                                     *********************	42:::62	39--58	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1920.miRNA:10448	guguc-auguccauaacuguu
                                                      *********************	43:::63	40--59	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1920.miRNA:10449	uguc-auguccauaacuguug
                                                       *********************	44:::64	41--60	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1920.miRNA:10450	guc-auguccauaacuguugu
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1920.miRNA:10451	guu-uc-caucagacaccacu
               *********************	4:::24	4--22	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1920.miRNA:10452	uu-uc-caucagacaccacug
>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1920
	uguguuuccaucagacaccacuggaaauuguuaagggaggugucauguccauaacuguuguuguuaccauaacgaguaugugcauacucaucucccauuagcaucauugguguucccugugauaucauc
	.(((..((((...(((((((.(((....((((((((((((((..(((..((((..((((((.......))))))..))))..)))...)))))))).))))))))).)))))))...)).))...))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-Contig1373--.640.0	is_MIRNA
	VAL:	1.41	MeanVal:	12.5948585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auca-----gacaccacuggaaauuguuaa-gggagguguc-auguccauaacuguugu
            ++++|||||+++++++-+++----++++++|++++++++--|+++--++++--++++++
            ++++-----+++++++-+++||||++++++-++++++++---+++--++++--++++++
    REV:    uagugucccuugugguuacu----acgauuacccucuacucauacguguaugagcaaua
                                            *********************	33:::53	27--46	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1921.miRNA:10453	ggagguguc-auguccauaac
                                                *********************	37:::57	31--50	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1921.miRNA:10454	guguc-auguccauaacuguu
                                                 *********************	38:::58	32--51	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1921.miRNA:10455	uguc-auguccauaacuguug
                                                  *********************	39:::59	33--52	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1921.miRNA:10456	guc-auguccauaacuguugu
                                              *********************	35:::55	29--48	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1921.miRNA:10457	agguguc-auguccauaacug
                                             *********************	34:::54	28--47	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1921.miRNA:10458	gagguguc-auguccauaacu
>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1921
	caucagacaccacuggaaauuguuaagggaggugucauguccauaacuguuguuguuaccauaacgaguaugugcauacucaucucccauuagcaucauugguguucccugugaua
	.(((((((((((.(((....((((((((((((((..(((..((((..((((((.......))))))..))))..)))...)))))))).))))))))).))))))).....)))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-Contig1373--.644.0	is_MIRNA
	VAL:	6.70	MeanVal:	59.6930168333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacaccacuggaaauuguuaa-gggagguguc-auguccauaacuguugu
            +++++++-+++----++++++|++++++++--|+++--++++--++++++
            +++++++-+++||||++++++-++++++++---+++--++++--++++++
    REV:    uugugguuacu----acgauuacccucuacucauacguguaugagcaaua
                                   *********************	24:::44	23--42	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1922.miRNA:10459	ggagguguc-auguccauaac
                                       *********************	28:::48	27--46	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1922.miRNA:10460	guguc-auguccauaacuguu
                                        *********************	29:::49	28--47	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1922.miRNA:10461	uguc-auguccauaacuguug
                                         *********************	30:::50	29--48	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1922.miRNA:10462	guc-auguccauaacuguugu
                                    *********************	25:::45	24--43	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1922.miRNA:10463	gagguguc-auguccauaacu
                                     *********************	26:::46	25--44	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1922.miRNA:10464	agguguc-auguccauaacug
>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1922
	agacaccacuggaaauuguuaagggaggugucauguccauaacuguuguuguuaccauaacgaguaugugcauacucaucucccauuagcaucauugguguuc
	.(((((((.(((....((((((((((((((..(((..((((..((((((.......))))))..))))..)))...)))))))).))))))))).))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-Contig1373--.649.0	is_MIRNA
	VAL:	1.53	MeanVal:	13.6170266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacu-ggaaau-------uguuaa-gggagguguc-auguccauaacuguugu
            +++-|++++--|||||||++++++|++++++++--|+++--++++--++++++
            +++--++++---------++++++-++++++++---+++--++++--++++++
    REV:    gugucccuugugguuacuacgauuacccucuacucauacguguaugagcaaua
                                      *********************	27:::47	18--37	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1923.miRNA:10465	ggagguguc-auguccauaac
                                          *********************	31:::51	22--41	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1923.miRNA:10466	guguc-auguccauaacuguu
                                           *********************	32:::52	23--42	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1923.miRNA:10467	uguc-auguccauaacuguug
                                            *********************	33:::53	24--43	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1923.miRNA:10468	guc-auguccauaacuguugu
                                        *********************	29:::49	20--39	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1923.miRNA:10469	agguguc-auguccauaacug
                                       *********************	28:::48	19--38	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1923.miRNA:10470	gagguguc-auguccauaacu
>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1923
	ccacuggaaauuguuaagggaggugucauguccauaacuguuguuguuaccauaacgaguaugugcauacucaucucccauuagcaucauugguguucccuguga
	.(((.((((..((((((((((((((..(((..((((..((((((.......))))))..))))..)))...)))))))).)))))).........))))..))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-Contig1373--.654.0	is_MIRNA
	VAL:	1.63	MeanVal:	14.549187	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaau-------uguuaa-gggagguguc-auguccauaacuguugu
            ++++--|||||||++++++|++++++++--|+++--++++--++++++
            ++++---------++++++-++++++++---+++--++++--++++++
    REV:    ccuugugguuacuacgauuacccucuacucauacguguaugagcaaua
                                 *********************	22:::42	14--33	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1924.miRNA:10471	ggagguguc-auguccauaac
                                     *********************	26:::46	18--37	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1924.miRNA:10472	guguc-auguccauaacuguu
                                      *********************	27:::47	19--38	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1924.miRNA:10473	uguc-auguccauaacuguug
                                       *********************	28:::48	20--39	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1924.miRNA:10474	guc-auguccauaacuguugu
                                   *********************	24:::44	16--35	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1924.miRNA:10475	agguguc-auguccauaacug
                                  *********************	23:::43	15--34	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1924.miRNA:10476	gagguguc-auguccauaacu
>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1924
	ggaaauuguuaagggaggugucauguccauaacuguuguuguuaccauaacgaguaugugcauacucaucucccauuagcaucauugguguuccc
	((((..((((((((((((((..(((..((((..((((((.......))))))..))))..)))...)))))))).)))))).........)))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-Contig1373--.659.0	is_MIRNA
	VAL:	39.37	MeanVal:	350.823799333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuaa-gggagguguc-auguccauaacuguugu
            ++++++|++++++++--|+++--++++--++++++
            ++++++-++++++++---+++--++++--++++++
    REV:    acgauuacccucuacucauacguguaugagcaaua
                    *********************	9:::29	8--27	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1925.miRNA:10477	ggagguguc-auguccauaac
                        *********************	13:::33	12--31	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1925.miRNA:10478	guguc-auguccauaacuguu
                         *********************	14:::34	13--32	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1925.miRNA:10479	uguc-auguccauaacuguug
                          *********************	15:::35	14--33	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1925.miRNA:10480	guc-auguccauaacuguugu
                      *********************	11:::31	10--29	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1925.miRNA:10481	agguguc-auguccauaacug
                     *********************	10:::30	9--28	>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1925.miRNA:10482	gagguguc-auguccauaacu
>>LUSTE1NG-Contig1373--.Lu0910.pre-miRNA:1925
	uuguuaagggaggugucauguccauaacuguuguuguuaccauaacgaguaugugcauacucaucucccauuagcaucauugguguucccugugauaucau
	.((((((((((((((..(((..((((..((((((.......))))))..))))..)))...)))))))).))))))....(((((((......))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-028-A07-10JAN2007-063--.150.0	is_MIRNA
	VAL:	19.74	MeanVal:	315.702215	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugu-gacuugguuuggcauguggaaaguucaaugaaauuuaaauggaaaucggauag
            +++++|++++++++++++++-++++++++++++++-------++++++-----+++-++
            +++++-++++++++++++++-++++++++++++++-------++++++---||+++-++
    REV:    ugguaucugagccaaaccgucuaccuuucaaguuaaagccauuuuacuaaa--ccucuc
                                     *********************	26:::46	25--45	>>LUSTE1NG-RP-028-A07-10JAN2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1926.miRNA:10483	aaaguucaaugaaauuuaaau
                                    *********************	25:::45	24--44	>>LUSTE1NG-RP-028-A07-10JAN2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1926.miRNA:10484	gaaaguucaaugaaauuuaaa
                                      *********************	27:::47	26--46	>>LUSTE1NG-RP-028-A07-10JAN2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1926.miRNA:10485	aaguucaaugaaauuuaaaug
                                   *********************	24:::44	23--43	>>LUSTE1NG-RP-028-A07-10JAN2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1926.miRNA:10486	ggaaaguucaaugaaauuuaa
                                  *********************	23:::43	22--42	>>LUSTE1NG-RP-028-A07-10JAN2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1926.miRNA:10487	uggaaaguucaaugaaauuua
                         *********************	14:::34	13--33	>>LUSTE1NG-RP-028-A07-10JAN2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1926.miRNA:10488	uuuggcauguggaaaguucaa
>>LUSTE1NG-RP-028-A07-10JAN2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1926
	uuccuuaccgccaagacgcugugacuugguuuggcauguggaaaguucaaugaaauuuaaauggaaaucggauaguuugcucuccaaaucauuuuaccgaaauugaacuuuccaucugccaaaccgagucuaugguucucccagcggcuggaguuaucucgaaaagaaaaauacuuuuuuuucaguaaaagcuugggaccaaagauggagaaggacaggacaucauguuguuguuguugcugcuguuccagccgaaguucuucccuugagcagcagacaccuuguagcgcggugggagaaggucguucucugaucugagucucuugagaggccugaaaucaugugcugcu
	.(((((....(((....(((((((((((((((((((.((((((((((((((.......((((((.....(((.((....)).)))...)))))).......)))))))))))))).)))))))))))))).)))))..(((((..((((....(((.((.(((((((((.....)))))))))))))).))))))))).......)))..)))))...((((.((......)).)))).(((((((((.((..(((....))).)).))))))))).......(((((((.((((....(((((..((((.(((....)))....)))))))))....))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-082-D09-18JAN2007-073--.538.0	is_MIRNA
	VAL:	3330.71	MeanVal:	26845.545974	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggauuuuuucagacuuugagguugcugu
            ++++---++++++++----+++++++-+++
            ++++---++++++++----+++++++-+++
    REV:    caccaacgaaggucuaguucuucgacuacg
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSTE1NG-RP-082-D09-18JAN2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1927.miRNA:10489	uuucagacuuugagguugcug
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSTE1NG-RP-082-D09-18JAN2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1927.miRNA:10490	uuuucagacuuugagguugcu
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSTE1NG-RP-082-D09-18JAN2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1927.miRNA:10491	uucagacuuugagguugcugu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSTE1NG-RP-082-D09-18JAN2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1927.miRNA:10492	uggauuuuuucagacuuugag
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSTE1NG-RP-082-D09-18JAN2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1927.miRNA:10493	uuuuucagacuuugagguugc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSTE1NG-RP-082-D09-18JAN2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1927.miRNA:10494	uuuuuucagacuuugagguug
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSTE1NG-RP-082-D09-18JAN2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1927.miRNA:10495	ggauuuuuucagacuuugagg
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSTE1NG-RP-082-D09-18JAN2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1927.miRNA:10496	auuuuuucagacuuugagguu
>>LUSTE1NG-RP-082-D09-18JAN2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1927
	guggauuuuuucagacuuugagguugcuguugggcaugacaaugucauguccaguauucaucaugccugggaaggaguggaaagguggcaucagcuucuugaucuggaagcaaccacccaugucuucuucaucucuggagaagag
	((((...((((((((....(((((((.(((((((((((((...)))))))))).......((((.(((....))).)))).......))).)))))))....))))))))...)))).....(((((((((....))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.124.0	is_MIRNA
	VAL:	2.05	MeanVal:	43.913097	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagg
            +++-+++++++++-+++++++-++++++-+++----++-+++-+++++-+++++++++---+++
            +++-+++++++++-+++++++-++++++-+++---|++-+++-+++++-+++++++++---+++
    REV:    acaguuuauaaucuguuaaacuuuaaaaaauuaaa-aguauaguuuuaacaguuaaagcuuucc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1928.miRNA:10497	agucgauuugcaauuuucuaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1928.miRNA:10498	uagucgauuugcaauuuucua
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1928.miRNA:10499	auuagucgauuugcaauuuuc
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1928.miRNA:10500	uuagucgauuugcaauuuucu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1928.miRNA:10501	aaauauuagucgauuugcaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1928.miRNA:10502	aauauuagucgauuugcaauu
>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1928
	gguuaacccccuuucgaaauugccaauuuugacauggucuaauauuucacauccauguuggaaaugguuaaaaauugagguuucaucauguuaaccccuucaaaaaauagcaaaaugaaauuaaaaacauuuucaacaugcuaaaauaacaccuaguaaaauugauuuuuuacuuuguuuggccauuguuuacagggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagguuaaccccuuucgaaauugacaauuuugauaugaaaauuaaaaaauuucaaauugucuaauauuugacau
	.((((..((....(((((((.....)))))))...))..))))..........((((((((.((((((((((((.((((((((((..(((.((((((((........(((((...(((((..........)))))...)))))....((((...(((((((......))))))).))))..............)))))))).)))..)))))))))).)))))))))))).))))))))..(((.(((((((((.(((((((.((((((.(((....((.(((.(((((.(((((((((...(((......)))...))))))))).))))).))).))...))).)))))).))))))).))))))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.160.0	is_MIRNA
	VAL:	1.86	MeanVal:	39.67106	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagg
            +++++++++-+++++++-++++++-+++----++-+++-+++++-+++++++++---+++
            +++++++++-+++++++-++++++-+++---|++-+++-+++++-+++++++++---+++
    REV:    uuuauaaucuguuaaacuuuaaaaaauuaaa-aguauaguuuuaacaguuaaagcuuucc
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1929.miRNA:10503	agucgauuugcaauuuucuaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1929.miRNA:10504	uagucgauuugcaauuuucua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1929.miRNA:10505	auuagucgauuugcaauuuuc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1929.miRNA:10506	uuagucgauuugcaauuuucu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1929.miRNA:10507	aauauuagucgauuugcaauu
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1929.miRNA:10508	gucgauuugcaauuuucuaaa
>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1929
	gucuaauauuucacauccauguuggaaaugguuaaaaauugagguuucaucauguuaaccccuucaaaaaauagcaaaaugaaauuaaaaacauuuucaacaugcuaaaauaacaccuaguaaaauugauuuuuuacuuuguuuggccauuguuuacagggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagguuaaccccuuucgaaauugacaauuuugauaugaaaauuaaaaaauuucaaauugucuaauauuugaca
	(((.........(((..((((((((.((((((((((((.((((((((((..(((.((((((((........(((((...(((((..........)))))...)))))....((((...(((((((......))))))).))))..............)))))))).)))..)))))))))).)))))))))))).))))))))..))).(((((((((.(((((((.((((((.(((....((.(((.(((((.(((((((((...(((......)))...))))))))).))))).))).))...))).)))))).))))))).)))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.176.0	is_MIRNA
	VAL:	2.05	MeanVal:	43.913097	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagg
            +++-+++++++++-+++++++-++++++-+++----++-+++-+++++-+++++++++---+++
            +++-+++++++++-+++++++-++++++-+++---|++-+++-+++++-+++++++++---+++
    REV:    acaguuuauaaucuguuaaacuuuaaaaaauuaaa-aguauaguuuuaacaguuaaagcuuucc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1930.miRNA:10509	agucgauuugcaauuuucuaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1930.miRNA:10510	uagucgauuugcaauuuucua
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1930.miRNA:10511	auuagucgauuugcaauuuuc
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1930.miRNA:10512	uuagucgauuugcaauuuucu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1930.miRNA:10513	aaauauuagucgauuugcaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1930.miRNA:10514	aauauuagucgauuugcaauu
>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1930
	ccauguuggaaaugguuaaaaauugagguuucaucauguuaaccccuucaaaaaauagcaaaaugaaauuaaaaacauuuucaacaugcuaaaauaacaccuaguaaaauugauuuuuuacuuuguuuggccauuguuuacagggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagguuaaccccuuucgaaauugacaauuuugauaugaaaauuaaaaaauuucaaauugucuaauauuugacau
	.((((((((.((((((((((((.((((((((((..(((.((((((((........(((((...(((((..........)))))...)))))....((((...(((((((......))))))).))))..............)))))))).)))..)))))))))).)))))))))))).))))))))..(((.(((((((((.(((((((.((((((.(((....((.(((.(((((.(((((((((...(((......)))...))))))))).))))).))).))...))).)))))).))))))).))))))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.185.0	is_MIRNA
	VAL:	2.05	MeanVal:	43.913097	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagg
            +++-+++++++++-+++++++-++++++-+++----++-+++-+++++-+++++++++---+++
            +++-+++++++++-+++++++-++++++-+++---|++-+++-+++++-+++++++++---+++
    REV:    acaguuuauaaucuguuaaacuuuaaaaaauuaaa-aguauaguuuuaacaguuaaagcuuucc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1931.miRNA:10515	agucgauuugcaauuuucuaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1931.miRNA:10516	uagucgauuugcaauuuucua
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1931.miRNA:10517	auuagucgauuugcaauuuuc
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1931.miRNA:10518	uuagucgauuugcaauuuucu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1931.miRNA:10519	aaauauuagucgauuugcaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1931.miRNA:10520	aauauuagucgauuugcaauu
>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1931
	aaaugguuaaaaauugagguuucaucauguuaaccccuucaaaaaauagcaaaaugaaauuaaaaacauuuucaacaugcuaaaauaacaccuaguaaaauugauuuuuuacuuuguuuggccauuguuuacagggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagguuaaccccuuucgaaauugacaauuuugauaugaaaauuaaaaaauuucaaauugucuaauauuugacau
	.((((((((((((.((((((((((..(((.((((((((........(((((...(((((..........)))))...)))))....((((...(((((((......))))))).))))..............)))))))).)))..)))))))))).))))))))))))...........(((.(((((((((.(((((((.((((((.(((....((.(((.(((((.(((((((((...(((......)))...))))))))).))))).))).))...))).)))))).))))))).))))))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.23.0	is_MIRNA
	VAL:	11.69	MeanVal:	253.458538666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauuucuugugaaaauggucaauuuucaua--gguuaacccccuuucgaaauug-ccaauuuugacauggu
            ++++-+++++++++-+++++++-++++++-+++--++++-+++-+++++-+++++++++----||++++++++-------+++++++|++-+++++-+++-+++
            ++++-+++++++++-+++++++-++++++-+++-|++++-+++-+++++-+++++++++------++++++++----|||+++++++-++|+++++-+++-+++
    REV:    uacaguuuauaaucuguuaaacuuuaaaaaauua-aaaguauaguuuuaacaguuaaagcuuuccccaauuggauac---cuuuaacugg-uaaaaguguucua
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1932.miRNA:10521	agucgauuugcaauuuucuaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1932.miRNA:10522	auuugcaauuuucuaaaauuu
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1932.miRNA:10523	uagucgauuugcaauuuucua
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1932.miRNA:10524	auuagucgauuugcaauuuuc
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1932.miRNA:10525	uuagucgauuugcaauuuucu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1932.miRNA:10526	aaauauuagucgauuugcaau
>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1932
	cauagugcaacauuauuuuuuagucauucccaauaugcauguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauuucuugugaaaauggucaauuuucauagguuaacccccuuucgaaauugccaauuuugacauggucuaauauuucacauccauguuggaaaugguuaaaaauugagguuucaucauguuaaccccuucaaaaaauagcaaaaugaaauuaaaaacauuuucaacaugcuaaaauaacaccuaguaaaauugauuuuuuacuuuguuuggccauuguuuacagggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagguuaaccccuuucgaaauugacaauuuugauaugaaaauuaaaaaauuucaaauugucuaauauuugacauc
	.((((((...))))))......................((((.(((((((((.(((((((.((((((.(((..((((.(((.(((((.(((((((((....((((((((.......(((((((((.(((((.(((.((((((((((((.(((..((((((((.((((((((((((.((((((((((..(((.((((((((........(((((...(((((..........)))))...)))))....((((...(((((((......))))))).))))..............)))))))).)))..)))))))))).)))))))))))).))))))))..))).)))))))))..((..........))......))).))).))))))).)))))))....))))))))......))))))))).))))).))).)))).))).)))))).))))))).))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.251.0	is_MIRNA
	VAL:	2.66	MeanVal:	57.075435	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagg
            ++++++++-+++--++++++++++-++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++----++-+++-+++++-+++++++++---+++
            ++++++++-+++--++++++++++-++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++---|++-+++-+++++-+++++++++---+++
    REV:    ucuccaauuguacuacuuuggaguuaaaaauuggcaaagguuguaccuacaguuuauaaucuguuaaacuuuaaaaaauuaaa-aguauaguuuuaacaguuaaagcuuucc
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1933.miRNA:10527	agucgauuugcaauuuucuaa
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1933.miRNA:10528	auuagucgauuugcaauuuuc
                                                                      *********************	59:::79	59--79	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1933.miRNA:10529	uagucgauuugcaauuuucua
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1933.miRNA:10530	uuagucgauuugcaauuuucu
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1933.miRNA:10531	aaauauuagucgauuugcaau
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1933.miRNA:10532	aauauuagucgauuugcaauu
>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1933
	cauuuucaacaugcuaaaauaacaccuaguaaaauugauuuuuuacuuuguuuggccauuguuuacagggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagguuaaccccuuucgaaauugacaauuuugauaugaaaauuaaaaaauuucaaauugucuaauauuugacauccauguuggaaacgguuaaaaauugagguuucaucauguuaaccucuucagaaaaua
	.((((((.(((.((((....((((...(((((((......))))))).))))))))...)))....((((((((.(((..((((((((((.((((((((..((.((((((((..(((.(((((((((.(((((((.((((((.(((....((.(((.(((((.(((((((((...(((......)))...))))))))).))))).))).))...))).)))))).))))))).))))))))).)))..)))))))).))..)))))))).))))))))))..))).))))))))...)))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.257.0	is_MIRNA
	VAL:	2.66	MeanVal:	57.075435	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagg
            ++++++++-+++--++++++++++-++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++----++-+++-+++++-+++++++++---+++
            ++++++++-+++--++++++++++-++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++---|++-+++-+++++-+++++++++---+++
    REV:    ucuccaauuguacuacuuuggaguuaaaaauuggcaaagguuguaccuacaguuuauaaucuguuaaacuuuaaaaaauuaaa-aguauaguuuuaacaguuaaagcuuucc
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1934.miRNA:10533	agucgauuugcaauuuucuaa
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1934.miRNA:10534	auuagucgauuugcaauuuuc
                                                                      *********************	59:::79	59--79	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1934.miRNA:10535	uagucgauuugcaauuuucua
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1934.miRNA:10536	uuagucgauuugcaauuuucu
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1934.miRNA:10537	aaauauuagucgauuugcaau
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1934.miRNA:10538	aauauuagucgauuugcaauu
>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1934
	caacaugcuaaaauaacaccuaguaaaauugauuuuuuacuuuguuuggccauuguuuacagggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagguuaaccccuuucgaaauugacaauuuugauaugaaaauuaaaaaauuucaaauugucuaauauuugacauccauguuggaaacgguuaaaaauugagguuucaucauguuaaccucuucagaaaauaauuaaaaacguuuuuca
	.((((.((((....((((...(((((((......))))))).))))))))...))))...((((((((.(((..((((((((((.((((((((..((.((((((((..(((.(((((((((.(((((((.((((((.(((....((.(((.(((((.(((((((((...(((......)))...))))))))).))))).))).))...))).)))))).))))))).))))))))).)))..)))))))).))..)))))))).))))))))))..))).))))))))...(((((.............))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.26.0	is_MIRNA
	VAL:	12.14	MeanVal:	263.300704333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauuucuugugaaaauggucaauuuucaua--gguuaacccccuuucgaaauug-ccaauuuugacauggu
            ++-+++++++++-+++++++-++++++-+++--++++-+++-+++++-+++++++++----||++++++++-------+++++++|++-+++++-+++-+++
            ++-+++++++++-+++++++-++++++-+++-|++++-+++-+++++-+++++++++------++++++++----|||+++++++-++|+++++-+++-+++
    REV:    caguuuauaaucuguuaaacuuuaaaaaauua-aaaguauaguuuuaacaguuaaagcuuuccccaauuggauac---cuuuaacugg-uaaaaguguucua
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1935.miRNA:10539	agucgauuugcaauuuucuaa
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1935.miRNA:10540	auuugcaauuuucuaaaauuu
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1935.miRNA:10541	uagucgauuugcaauuuucua
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1935.miRNA:10542	auuagucgauuugcaauuuuc
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1935.miRNA:10543	uuagucgauuugcaauuuucu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1935.miRNA:10544	aaauauuagucgauuugcaau
>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1935
	agugcaacauuauuuuuuagucauucccaauaugcauguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauuucuugugaaaauggucaauuuucauagguuaacccccuuucgaaauugccaauuuugacauggucuaauauuucacauccauguuggaaaugguuaaaaauugagguuucaucauguuaaccccuucaaaaaauagcaaaaugaaauuaaaaacauuuucaacaugcuaaaauaacaccuaguaaaauugauuuuuuacuuuguuuggccauuguuuacagggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagguuaaccccuuucgaaauugacaauuuugauaugaaaauuaaaaaauuucaaauugucuaauauuugaca
	.(((((..........................)))))((.(((((((((.(((((((.((((((.(((..((((.(((.(((((.(((((((((....((((((((.......(((((((((.(((((.(((.((((((((((((.(((..((((((((.((((((((((((.((((((((((..(((.((((((((........(((((...(((((..........)))))...)))))....((((...(((((((......))))))).))))..............)))))))).)))..)))))))))).)))))))))))).))))))))..))).)))))))))..((..........))......))).))).))))))).)))))))....))))))))......))))))))).))))).))).)))).))).)))))).))))))).))))))))).)).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.263.0	is_MIRNA
	VAL:	2.66	MeanVal:	57.075435	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagg
            ++++++++-+++--++++++++++-++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++----++-+++-+++++-+++++++++---+++
            ++++++++-+++--++++++++++-++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++---|++-+++-+++++-+++++++++---+++
    REV:    ucuccaauuguacuacuuuggaguuaaaaauuggcaaagguuguaccuacaguuuauaaucuguuaaacuuuaaaaaauuaaa-aguauaguuuuaacaguuaaagcuuucc
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1936.miRNA:10545	agucgauuugcaauuuucuaa
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1936.miRNA:10546	auuagucgauuugcaauuuuc
                                                                      *********************	59:::79	59--79	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1936.miRNA:10547	uagucgauuugcaauuuucua
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1936.miRNA:10548	uuagucgauuugcaauuuucu
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1936.miRNA:10549	aaauauuagucgauuugcaau
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1936.miRNA:10550	aauauuagucgauuugcaauu
>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1936
	gcuaaaauaacaccuaguaaaauugauuuuuuacuuuguuuggccauuguuuacagggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagguuaaccccuuucgaaauugacaauuuugauaugaaaauuaaaaaauuucaaauugucuaauauuugacauccauguuggaaacgguuaaaaauugagguuucaucauguuaaccucuucagaaaauaauuaaaaacguuuuucaucauacuaaaauaac
	((((....((((...(((((((......))))))).))))))))..((((((..((((((((.(((..((((((((((.((((((((..((.((((((((..(((.(((((((((.(((((((.((((((.(((....((.(((.(((((.(((((((((...(((......)))...))))))))).))))).))).))...))).)))))).))))))).))))))))).)))..)))))))).))..)))))))).))))))))))..))).))))))))...(((((.............))))).........)))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.270.0	is_MIRNA
	VAL:	2.66	MeanVal:	57.075435	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagg
            ++++++++-+++--++++++++++-++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++----++-+++-+++++-+++++++++---+++
            ++++++++-+++--++++++++++-++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++---|++-+++-+++++-+++++++++---+++
    REV:    ucuccaauuguacuacuuuggaguuaaaaauuggcaaagguuguaccuacaguuuauaaucuguuaaacuuuaaaaaauuaaa-aguauaguuuuaacaguuaaagcuuucc
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1937.miRNA:10551	agucgauuugcaauuuucuaa
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1937.miRNA:10552	auuagucgauuugcaauuuuc
                                                                      *********************	59:::79	59--79	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1937.miRNA:10553	uagucgauuugcaauuuucua
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1937.miRNA:10554	uuagucgauuugcaauuuucu
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1937.miRNA:10555	aaauauuagucgauuugcaau
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1937.miRNA:10556	aauauuagucgauuugcaauu
>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1937
	uaacaccuaguaaaauugauuuuuuacuuuguuuggccauuguuuacagggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagguuaaccccuuucgaaauugacaauuuugauaugaaaauuaaaaaauuucaaauugucuaauauuugacauccauguuggaaacgguuaaaaauugagguuucaucauguuaaccucuucagaaaauaauuaaaaacguuuuucaucauacuaaaauaac
	.((((...(((((((......))))))).))))......((((((..((((((((.(((..((((((((((.((((((((..((.((((((((..(((.(((((((((.(((((((.((((((.(((....((.(((.(((((.(((((((((...(((......)))...))))))))).))))).))).))...))).)))))).))))))).))))))))).)))..)))))))).))..)))))))).))))))))))..))).))))))))...(((((.............))))).........)))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.277.0	is_MIRNA
	VAL:	5.47	MeanVal:	117.3942315	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuggccauuguuuac---agggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagg
            ++++----+++++++--|||++++++++-+++--++++++++++-++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++----++-+++-+++++-+++++++++---+++
            ++++---|+++++++-----++++++++-+++--++++++++++-++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++---|++-+++-+++++-+++++++++---+++
    REV:    caaaaau-uaauaaaagacuucuccaauuguacuacuuuggaguuaaaaauuggcaaagguuguaccuacaguuuauaaucuguuaaacuuuaaaaaauuaaa-aguauaguuuuaacaguuaaagcuuucc
                                                                                           *********************	80:::100	77--97	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1938.miRNA:10557	agucgauuugcaauuuucuaa
                                                                                          *********************	79:::99	76--96	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1938.miRNA:10558	uagucgauuugcaauuuucua
                                                                                        *********************	77:::97	74--94	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1938.miRNA:10559	auuagucgauuugcaauuuuc
                                                                                         *********************	78:::98	75--95	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1938.miRNA:10560	uuagucgauuugcaauuuucu
                                                                                    *********************	73:::93	70--90	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1938.miRNA:10561	aaauauuagucgauuugcaau
                                                                                     *********************	74:::94	71--91	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1938.miRNA:10562	aauauuagucgauuugcaauu
>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1938
	uaguaaaauugauuuuuuacuuuguuuggccauuguuuacagggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagguuaaccccuuucgaaauugacaauuuugauaugaaaauuaaaaaauuucaaauugucuaauauuugacauccauguuggaaacgguuaaaaauugagguuucaucauguuaaccucuucagaaaauaauuaaaaacg
	.(((((((......)))))))..((((....(((((((..((((((((.(((..((((((((((.((((((((..((.((((((((..(((.(((((((((.(((((((.((((((.(((....((.(((.(((((.(((((((((...(((......)))...))))))))).))))).))).))...))).)))))).))))))).))))))))).)))..)))))))).))..)))))))).))))))))))..))).)))))))).....)))))))...)))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.285.0	is_MIRNA
	VAL:	14.07	MeanVal:	302.003964	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugauuuuuuacuuuguuuggccauuguuuac---agggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagg
            ++++---------+++++----+++++++--|||++++++++-+++--++++++++++-++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++----++-+++-+++++-+++++++++---+++
            ++++------|||+++++---|+++++++-----++++++++-+++--++++++++++-++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++---|++-+++-+++++-+++++++++---+++
    REV:    acuacuuuuu---gcaaaaau-uaauaaaagacuucuccaauuguacuacuuuggaguuaaaaauuggcaaagguuguaccuacaguuuauaaucuguuaaacuuuaaaaaauuaaa-aguauaguuuuaacaguuaaagcuuucc
                                                                                                         *********************	94:::114	91--111	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1939.miRNA:10563	agucgauuugcaauuuucuaa
                                                                                                        *********************	93:::113	90--110	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1939.miRNA:10564	uagucgauuugcaauuuucua
                                                                                                      *********************	91:::111	88--108	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1939.miRNA:10565	auuagucgauuugcaauuuuc
                                                                                                       *********************	92:::112	89--109	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1939.miRNA:10566	uuagucgauuugcaauuuucu
                                                                                                  *********************	87:::107	84--104	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1939.miRNA:10567	aaauauuagucgauuugcaau
                                                                                                   *********************	88:::108	85--105	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1939.miRNA:10568	aauauuagucgauuugcaauu
>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1939
	uugauuuuuuacuuuguuuggccauuguuuacagggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagguuaaccccuuucgaaauugacaauuuugauaugaaaauuaaaaaauuucaaauugucuaauauuugacauccauguuggaaacgguuaaaaauugagguuucaucauguuaaccucuucagaaaauaauuaaaaacguuuuucaucau
	.((((.........(((((....(((((((..((((((((.(((..((((((((((.((((((((..((.((((((((..(((.(((((((((.(((((((.((((((.(((....((.(((.(((((.(((((((((...(((......)))...))))))))).))))).))).))...))).)))))).))))))).))))))))).)))..)))))))).))..)))))))).))))))))))..))).)))))))).....)))))))...)))))......)))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.300.0	is_MIRNA
	VAL:	5.47	MeanVal:	117.3942315	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuggccauuguuuac---agggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagg
            ++++----+++++++--|||++++++++-+++--++++++++++-++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++----++-+++-+++++-+++++++++---+++
            ++++---|+++++++-----++++++++-+++--++++++++++-++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++---|++-+++-+++++-+++++++++---+++
    REV:    caaaaau-uaauaaaagacuucuccaauuguacuacuuuggaguuaaaaauuggcaaagguuguaccuacaguuuauaaucuguuaaacuuuaaaaaauuaaa-aguauaguuuuaacaguuaaagcuuucc
                                                                                           *********************	80:::100	77--97	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1940.miRNA:10569	agucgauuugcaauuuucuaa
                                                                                          *********************	79:::99	76--96	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1940.miRNA:10570	uagucgauuugcaauuuucua
                                                                                        *********************	77:::97	74--94	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1940.miRNA:10571	auuagucgauuugcaauuuuc
                                                                                         *********************	78:::98	75--95	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1940.miRNA:10572	uuagucgauuugcaauuuucu
                                                                                    *********************	73:::93	70--90	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1940.miRNA:10573	aaauauuagucgauuugcaau
                                                                                     *********************	74:::94	71--91	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1940.miRNA:10574	aauauuagucgauuugcaauu
>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1940
	guuuggccauuguuuacagggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagguuaaccccuuucgaaauugacaauuuugauaugaaaauuaaaaaauuucaaauugucuaauauuugacauccauguuggaaacgguuaaaaauugagguuucaucauguuaaccucuucagaaaauaauuaaaaacg
	((((....(((((((..((((((((.(((..((((((((((.((((((((..((.((((((((..(((.(((((((((.(((((((.((((((.(((....((.(((.(((((.(((((((((...(((......)))...))))))))).))))).))).))...))).)))))).))))))).))))))))).)))..)))))))).))..)))))))).))))))))))..))).)))))))).....)))))))...)))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.308.0	is_MIRNA
	VAL:	2.66	MeanVal:	57.075435	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagg
            ++++++++-+++--++++++++++-++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++----++-+++-+++++-+++++++++---+++
            ++++++++-+++--++++++++++-++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++---|++-+++-+++++-+++++++++---+++
    REV:    ucuccaauuguacuacuuuggaguuaaaaauuggcaaagguuguaccuacaguuuauaaucuguuaaacuuuaaaaaauuaaa-aguauaguuuuaacaguuaaagcuuucc
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1941.miRNA:10575	agucgauuugcaauuuucuaa
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1941.miRNA:10576	auuagucgauuugcaauuuuc
                                                                      *********************	59:::79	59--79	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1941.miRNA:10577	uagucgauuugcaauuuucua
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1941.miRNA:10578	uuagucgauuugcaauuuucu
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1941.miRNA:10579	aaauauuagucgauuugcaau
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1941.miRNA:10580	aauauuagucgauuugcaauu
>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1941
	auuguuuacagggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagguuaaccccuuucgaaauugacaauuuugauaugaaaauuaaaaaauuucaaauugucuaauauuugacauccauguuggaaacgguuaaaaauugagguuucaucauguuaaccucuucagaaaauaauuaaaaacguuuuucaucauacuaaaauaac
	.((((((..((((((((.(((..((((((((((.((((((((..((.((((((((..(((.(((((((((.(((((((.((((((.(((....((.(((.(((((.(((((((((...(((......)))...))))))))).))))).))).))...))).)))))).))))))).))))))))).)))..)))))))).))..)))))))).))))))))))..))).))))))))...(((((.............))))).........)))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.316.0	is_MIRNA
	VAL:	2.66	MeanVal:	57.075435	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagg
            ++++++++-+++--++++++++++-++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++----++-+++-+++++-+++++++++---+++
            ++++++++-+++--++++++++++-++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++---|++-+++-+++++-+++++++++---+++
    REV:    ucuccaauuguacuacuuuggaguuaaaaauuggcaaagguuguaccuacaguuuauaaucuguuaaacuuuaaaaaauuaaa-aguauaguuuuaacaguuaaagcuuucc
                                                                       *********************	60:::80	60--80	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1942.miRNA:10581	agucgauuugcaauuuucuaa
                                                                    *********************	57:::77	57--77	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1942.miRNA:10582	auuagucgauuugcaauuuuc
                                                                      *********************	59:::79	59--79	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1942.miRNA:10583	uagucgauuugcaauuuucua
                                                                     *********************	58:::78	58--78	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1942.miRNA:10584	uuagucgauuugcaauuuucu
                                                                *********************	53:::73	53--73	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1942.miRNA:10585	aaauauuagucgauuugcaau
                                                                 *********************	54:::74	54--74	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1942.miRNA:10586	aauauuagucgauuugcaauu
>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1942
	cagggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagguuaaccccuuucgaaauugacaauuuugauaugaaaauuaaaaaauuucaaauugucuaauauuugacauccauguuggaaacgguuaaaaauugagguuucaucauguuaaccucuucagaaaauaauuaaaaacguuuuuca
	.((((((((.(((..((((((((((.((((((((..((.((((((((..(((.(((((((((.(((((((.((((((.(((....((.(((.(((((.(((((((((...(((......)))...))))))))).))))).))).))...))).)))))).))))))).))))))))).)))..)))))))).))..)))))))).))))))))))..))).))))))))...(((((.............))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.325.0	is_MIRNA
	VAL:	2.31	MeanVal:	49.6506915	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagg
            +++--++++++++++-++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++----++-+++-+++++-+++++++++---+++
            +++--++++++++++-++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++---|++-+++-+++++-+++++++++---+++
    REV:    guacuacuuuggaguuaaaaauuggcaaagguuguaccuacaguuuauaaucuguuaaacuuuaaaaaauuaaa-aguauaguuuuaacaguuaaagcuuucc
                                                              *********************	51:::71	51--71	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1943.miRNA:10587	agucgauuugcaauuuucuaa
                                                             *********************	50:::70	50--70	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1943.miRNA:10588	uagucgauuugcaauuuucua
                                                           *********************	48:::68	48--68	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1943.miRNA:10589	auuagucgauuugcaauuuuc
                                                            *********************	49:::69	49--69	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1943.miRNA:10590	uuagucgauuugcaauuuucu
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1943.miRNA:10591	aaauauuagucgauuugcaau
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1943.miRNA:10592	aauauuagucgauuugcaauu
>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1943
	ucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagguuaaccccuuucgaaauugacaauuuugauaugaaaauuaaaaaauuucaaauugucuaauauuugacauccauguuggaaacgguuaaaaauugagguuucaucauguuaaccucuucagaaaauaauuaaaaacguuuuuca
	.(((..((((((((((.((((((((..((.((((((((..(((.(((((((((.(((((((.((((((.(((....((.(((.(((((.(((((((((...(((......)))...))))))))).))))).))).))...))).)))))).))))))).))))))))).)))..)))))))).))..)))))))).))))))))))..)))............(((((.............))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.330.0	is_MIRNA
	VAL:	2.25	MeanVal:	48.3928425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagg
            ++++++++++-++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++----++-+++-+++++-+++++++++---+++
            ++++++++++-++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++---|++-+++-+++++-+++++++++---+++
    REV:    acuuuggaguuaaaaauuggcaaagguuguaccuacaguuuauaaucuguuaaacuuuaaaaaauuaaa-aguauaguuuuaacaguuaaagcuuucc
                                                         *********************	46:::66	46--66	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1944.miRNA:10593	agucgauuugcaauuuucuaa
                                                        *********************	45:::65	45--65	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1944.miRNA:10594	uagucgauuugcaauuuucua
                                                      *********************	43:::63	43--63	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1944.miRNA:10595	auuagucgauuugcaauuuuc
                                                       *********************	44:::64	44--64	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1944.miRNA:10596	uuagucgauuugcaauuuucu
                                                  *********************	39:::59	39--59	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1944.miRNA:10597	aaauauuagucgauuugcaau
                                                   *********************	40:::60	40--60	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1944.miRNA:10598	aauauuagucgauuugcaauu
>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1944
	uugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagguuaaccccuuucgaaauugacaauuuugauaugaaaauuaaaaaauuucaaauugucuaauauuugacauccauguuggaaacgguuaaaaauugagguuucaucauguuaaccucuucagaaaauaauuaaaaacguuuuuca
	.((((((((((.((((((((..((.((((((((..(((.(((((((((.(((((((.((((((.(((....((.(((.(((((.(((((((((...(((......)))...))))))))).))))).))).))...))).)))))).))))))).))))))))).)))..)))))))).))..)))))))).)))))))))).................(((((.............))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.341.0	is_MIRNA
	VAL:	2.26	MeanVal:	48.4186005	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagg
            ++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++----++-+++-+++++-+++++++++---+++
            ++++++++--++-++++++++--+++-+++++++++-+++++++-++++++-+++---|++-+++-+++++-+++++++++---+++
    REV:    aaaaauuggcaaagguuguaccuacaguuuauaaucuguuaaacuuuaaaaaauuaaa-aguauaguuuuaacaguuaaagcuuucc
                                              *********************	35:::55	35--55	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1945.miRNA:10599	agucgauuugcaauuuucuaa
                                             *********************	34:::54	34--54	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1945.miRNA:10600	uagucgauuugcaauuuucua
                                           *********************	32:::52	32--52	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1945.miRNA:10601	auuagucgauuugcaauuuuc
                                            *********************	33:::53	33--53	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1945.miRNA:10602	uuagucgauuugcaauuuucu
                                       *********************	28:::48	28--48	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1945.miRNA:10603	aaauauuagucgauuugcaau
                                        *********************	29:::49	29--49	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1945.miRNA:10604	aauauuagucgauuugcaauu
>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1945
	uuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagguuaaccccuuucgaaauugacaauuuugauaugaaaauuaaaaaauuucaaauugucuaauauuugacauccauguuggaaacgguuaaaaauugagguuucaucauguuaaccucuucagaaaauaauuaaaaacguuuuuca
	.((((((((..((.((((((((..(((.(((((((((.(((((((.((((((.(((....((.(((.(((((.(((((((((...(((......)))...))))))))).))))).))).))...))).)))))).))))))).))))))))).)))..)))))))).))..))))))))..((((((..........))))))....(((((.............))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.364.0	is_MIRNA
	VAL:	2.05	MeanVal:	43.913097	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagg
            +++-+++++++++-+++++++-++++++-+++----++-+++-+++++-+++++++++---+++
            +++-+++++++++-+++++++-++++++-+++---|++-+++-+++++-+++++++++---+++
    REV:    acaguuuauaaucuguuaaacuuuaaaaaauuaaa-aguauaguuuuaacaguuaaagcuuucc
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1946.miRNA:10605	agucgauuugcaauuuucuaa
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1946.miRNA:10606	uagucgauuugcaauuuucua
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1946.miRNA:10607	auuagucgauuugcaauuuuc
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1946.miRNA:10608	uuagucgauuugcaauuuucu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1946.miRNA:10609	aaauauuagucgauuugcaau
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1946.miRNA:10610	aauauuagucgauuugcaauu
>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1946
	cuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagguuaaccccuuucgaaauugacaauuuugauaugaaaauuaaaaaauuucaaauugucuaauauuugacau
	.(((.(((((((((.(((((((.((((((.(((....((.(((.(((((.(((((((((...(((......)))...))))))))).))))).))).))...))).)))))).))))))).))))))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.368.0	is_MIRNA
	VAL:	1.86	MeanVal:	39.67106	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagg
            +++++++++-+++++++-++++++-+++----++-+++-+++++-+++++++++---+++
            +++++++++-+++++++-++++++-+++---|++-+++-+++++-+++++++++---+++
    REV:    uuuauaaucuguuaaacuuuaaaaaauuaaa-aguauaguuuuaacaguuaaagcuuucc
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1947.miRNA:10611	agucgauuugcaauuuucuaa
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1947.miRNA:10612	uagucgauuugcaauuuucua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1947.miRNA:10613	auuagucgauuugcaauuuuc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1947.miRNA:10614	uuagucgauuugcaauuuucu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1947.miRNA:10615	aauauuagucgauuugcaauu
                    *********************	9:::29	9--29	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1947.miRNA:10616	gucgauuugcaauuuucuaaa
>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1947
	aaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagguuaaccccuuucgaaauugacaauuuugauaugaaaauuaaaaaauuucaaauugucuaauauuug
	.(((((((((.(((((((.((((((.(((....((.(((.(((((.(((((((((...(((......)))...))))))))).))))).))).))...))).)))))).))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.60.0	is_MIRNA
	VAL:	11.69	MeanVal:	253.458538666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauuucuugugaaaauggucaauuuucaua--gguuaacccccuuucgaaauug-ccaauuuugacauggu
            ++++-+++++++++-+++++++-++++++-+++--++++-+++-+++++-+++++++++----||++++++++-------+++++++|++-+++++-+++-+++
            ++++-+++++++++-+++++++-++++++-+++-|++++-+++-+++++-+++++++++------++++++++----|||+++++++-++|+++++-+++-+++
    REV:    uacaguuuauaaucuguuaaacuuuaaaaaauua-aaaguauaguuuuaacaguuaaagcuuuccccaauuggauac---cuuuaacugg-uaaaaguguucua
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1948.miRNA:10617	agucgauuugcaauuuucuaa
                             *********************	18:::38	18--38	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1948.miRNA:10618	auuugcaauuuucuaaaauuu
                       *********************	12:::32	12--32	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1948.miRNA:10619	uagucgauuugcaauuuucua
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1948.miRNA:10620	auuagucgauuugcaauuuuc
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1948.miRNA:10621	uuagucgauuugcaauuuucu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1948.miRNA:10622	aaauauuagucgauuugcaau
>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1948
	cauguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauuucuugugaaaauggucaauuuucauagguuaacccccuuucgaaauugccaauuuugacauggucuaauauuucacauccauguuggaaaugguuaaaaauugagguuucaucauguuaaccccuucaaaaaauagcaaaaugaaauuaaaaacauuuucaacaugcuaaaauaacaccuaguaaaauugauuuuuuacuuuguuuggccauuguuuacagggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagguuaaccccuuucgaaauugacaauuuugauaugaaaauuaaaaaauuucaaauugucuaauauuugacauc
	.((((.(((((((((.(((((((.((((((.(((..((((.(((.(((((.(((((((((....((((((((.......(((((((((.(((((.(((.((((((((((((.(((..((((((((.((((((((((((.((((((((((..(((.((((((((........(((((...(((((..........)))))...)))))....((((...(((((((......))))))).))))..............)))))))).)))..)))))))))).)))))))))))).))))))))..))).)))))))))..((..........))......))).))).))))))).)))))))....))))))))......))))))))).))))).))).)))).))).)))))).))))))).))))))))).)))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.65.0	is_MIRNA
	VAL:	12.60	MeanVal:	272.376156	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauuucuugugaaaauggucaauuuucaua--gguuaacccccuuucgaaauug-ccaauuuugacauggu
            +++++++++-+++++++-++++++-+++--++++-+++-+++++-+++++++++----||++++++++-------+++++++|++-+++++-+++-+++
            +++++++++-+++++++-++++++-+++-|++++-+++-+++++-+++++++++------++++++++----|||+++++++-++|+++++-+++-+++
    REV:    uuuauaaucuguuaaacuuuaaaaaauua-aaaguauaguuuuaacaguuaaagcuuuccccaauuggauac---cuuuaacugg-uaaaaguguucua
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1949.miRNA:10623	agucgauuugcaauuuucuaa
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1949.miRNA:10624	auuugcaauuuucuaaaauuu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1949.miRNA:10625	uagucgauuugcaauuuucua
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1949.miRNA:10626	auuagucgauuugcaauuuuc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1949.miRNA:10627	uuagucgauuugcaauuuucu
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1949.miRNA:10628	aauauuagucgauuugcaauu
>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1949
	aaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauuucuugugaaaauggucaauuuucauagguuaacccccuuucgaaauugccaauuuugacauggucuaauauuucacauccauguuggaaaugguuaaaaauugagguuucaucauguuaaccccuucaaaaaauagcaaaaugaaauuaaaaacauuuucaacaugcuaaaauaacaccuaguaaaauugauuuuuuacuuuguuuggccauuguuuacagggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagguuaaccccuuucgaaauugacaauuuugauaugaaaauuaaaaaauuucaaauugucuaauauuug
	.(((((((((.(((((((.((((((.(((..((((.(((.(((((.(((((((((....((((((((.......(((((((((.(((((.(((.((((((((((((.(((..((((((((.((((((((((((.((((((((((..(((.((((((((........(((((...(((((..........)))))...)))))....((((...(((((((......))))))).))))..............)))))))).)))..)))))))))).)))))))))))).))))))))..))).)))))))))..((..........))......))).))).))))))).)))))))....))))))))......))))))))).))))).))).)))).))).)))))).))))))).))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.76.0	is_MIRNA
	VAL:	22.24	MeanVal:	448.5349	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuugcaauuuucuaaaauuucuugugaaaauggucaauuuucaua--gguuaacccccuuucgaaauug-ccaauuuugacauggu
            ++++++-++++++-+++--++++-+++-+++++-+++++++++----||++++++++-------+++++++|++-+++++-+++-+++
            ++++++-++++++-+++-|++++-+++-+++++-+++++++++------++++++++----|||+++++++-++|+++++-+++-+++
    REV:    uuaaacuuuaaaaaauua-aaaguauaguuuuaacaguuaaagcuuuccccaauuggauac---cuuuaacugg-uaaaaguguucua
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1950.miRNA:10629	auuugcaauuuucuaaaauuu
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1950.miRNA:10630	uugcaauuuucuaaaauuucu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1950.miRNA:10631	ugcaauuuucuaaaauuucuu
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1950.miRNA:10632	uuugcaauuuucuaaaauuuc
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1950.miRNA:10633	caauuuucuaaaauuucuugu
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1950.miRNA:10634	gcaauuuucuaaaauuucuug
>>LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1950
	cgauuugcaauuuucuaaaauuucuugugaaaauggucaauuuucauagguuaacccccuuucgaaauugccaauuuugacauggucuaauauuucacauccauguuggaaaugguuaaaaauugagguuucaucauguuaaccccuucaaaaaauagcaaaaugaaauuaaaaacauuuucaacaugcuaaaauaacaccuaguaaaauugauuuuuuacuuuguuuggccauuguuuacagggguuaucauauugaaauuuuauuuuuuagcuauucccaauaugccuguaaaauauuagucgauuugcaauuuucuaaaauaucuugugaaaauggucaauuuccauagguuaaccccuuucgaaauugacaauuuugauaugaaaauuaaaaaauuucaaauugucuaauauuugaca
	.((((((.((((((.(((..((((.(((.(((((.(((((((((....((((((((.......(((((((((.(((((.(((.((((((((((((.(((..((((((((.((((((((((((.((((((((((..(((.((((((((........(((((...(((((..........)))))...)))))....((((...(((((((......))))))).))))..............)))))))).)))..)))))))))).)))))))))))).))))))))..))).)))))))))..((..........))......))).))).))))))).)))))))....))))))))......))))))))).))))).))).)))).))).)))))).))))))(((........))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-161-A04-10FEB2007-032--.240.0	is_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	11.4175108333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcaccuuccaagacaaacgguuggauu------ugg-ucaaacucc
            +++-----+++++--+++++++++++++||||||+++|+++++++++
            +++----|+++++--+++++++++++++------+++-+++++++++
    REV:    ucggacu-gguuuaauuugucgauuuaguccuuggccuaguuugagg
              *********************	3:::23	3--23	>>LUSTE1NG-RP-161-A04-10FEB2007-032--.Lu0910.pre-miRNA:1951.miRNA:10635	caccuuccaagacaaacgguu
                  *********************	7:::27	7--27	>>LUSTE1NG-RP-161-A04-10FEB2007-032--.Lu0910.pre-miRNA:1951.miRNA:10636	uuccaagacaaacgguuggau
               *********************	4:::24	4--24	>>LUSTE1NG-RP-161-A04-10FEB2007-032--.Lu0910.pre-miRNA:1951.miRNA:10637	accuuccaagacaaacgguug
             *********************	2:::22	2--22	>>LUSTE1NG-RP-161-A04-10FEB2007-032--.Lu0910.pre-miRNA:1951.miRNA:10638	gcaccuuccaagacaaacggu
                *********************	5:::25	5--25	>>LUSTE1NG-RP-161-A04-10FEB2007-032--.Lu0910.pre-miRNA:1951.miRNA:10639	ccuuccaagacaaacgguugg
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSTE1NG-RP-161-A04-10FEB2007-032--.Lu0910.pre-miRNA:1951.miRNA:10640	cuuccaagacaaacgguugga
>>LUSTE1NG-RP-161-A04-10FEB2007-032--.Lu0910.pre-miRNA:1951
	cuuuucuauugcaaagacauacaccuccacuuuuagcuagcaccuuccaagacaaacgguuggauuuggucaaacuccaacggaaccggcugagccgguuccucuuuacuagccggaguuugauccgguuccugauuuagcuguuuaauuuggucaggcucuaguggcuccagcuccagcuguguuuuuuuaguuuguucugaugaagccacucgcuccagccgcugguauuuggguuuauuuuucugcaacagaaagu
	.((((((.(((((.(((.(((.((((............(((.....(((((..(((((((((((((((((((((((((...(((((((((...))))))))).((.....))..))))))))).)))......)))))))))))))..)))))....)))(((((((((..(((...((.((.(((((.((((......)))).))))))))).)))..))))))))).....)))).))).))).))))).)))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-166-A10-10FEB2007-080--.642.0	is_MIRNA
	VAL:	3.77	MeanVal:	38.1006803333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacgauagcc-agguuguuugguaugu-auguuau-ccgucaggguauuga
            ++++++++--++|+++-+++++++-+++-|++++++-|++-++-+++-+++++
            ++++++++||++-+++-+++++++-+++--++++++--++-++|+++|+++++
    REV:    uuuugcua--ggauccuacaaauuuuauuuugcaauuuggaag-ccc-ugauu
                            *********************	17:::37	16--35	>>LUSTE1NG-RP-166-A10-10FEB2007-080--.Lu0910.pre-miRNA:1952.miRNA:10641	uuguuugguaugu-auguuau
                           *********************	16:::36	15--34	>>LUSTE1NG-RP-166-A10-10FEB2007-080--.Lu0910.pre-miRNA:1952.miRNA:10642	guuguuugguaugu-auguua
                         *********************	14:::34	13--32	>>LUSTE1NG-RP-166-A10-10FEB2007-080--.Lu0910.pre-miRNA:1952.miRNA:10643	agguuguuugguaugu-augu
                             *********************	18:::38	17--35	>>LUSTE1NG-RP-166-A10-10FEB2007-080--.Lu0910.pre-miRNA:1952.miRNA:10644	uguuugguaugu-auguuau-
                          *********************	15:::35	14--33	>>LUSTE1NG-RP-166-A10-10FEB2007-080--.Lu0910.pre-miRNA:1952.miRNA:10645	gguuguuugguaugu-auguu
                              *********************	19:::39	18--36	>>LUSTE1NG-RP-166-A10-10FEB2007-080--.Lu0910.pre-miRNA:1952.miRNA:10646	guuugguaugu-auguuau-c
>>LUSTE1NG-RP-166-A10-10FEB2007-080--.Lu0910.pre-miRNA:1952
	cggaacgauagccagguuguuugguauguauguuauccgucaggguauugacauuauuagucccgaagguuuaacguuuuauuuuaaacauccuaggaucguuuuu
	.((((((((..(((((.(((((((.(((.((((((.((.((.(((.(((((.....)))))))))).))..))))))..))).))))))).))).)))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-207-H09-16MAY2007-065--.323.0	is_MIRNA
	VAL:	1.10	MeanVal:	7.2982035	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuccgccgccguccgcuuucucuucuuucuucuucucaauc----auugccuuccuua--ucucagcu-----cccaaauc
            +++--++++++-+++++-+++++-++--++++++++-+++++||||++++++++++++-||++++++--|||||+++-++++
            +++--++++++|+++++-+++++-++--++++++++|+++++----++++++++++++---++++++-------+++-++++
    REV:    agauuuggugg-aggcguaggaguagucagagggag-guuagaagcuagcgggaggaagggagagucacaguuugggguuag
                                *********************	21:::41	21--41	>>LUSTE1NG-RP-207-H09-16MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:10647	cucuucuuucuucuucucaau
                                 *********************	22:::42	22--42	>>LUSTE1NG-RP-207-H09-16MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:10648	ucuucuuucuucuucucaauc
                        *********************	13:::33	13--33	>>LUSTE1NG-RP-207-H09-16MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:10649	uccgcuuucucuucuuucuuc
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSTE1NG-RP-207-H09-16MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:10650	cguccgcuuucucuucuuucu
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSTE1NG-RP-207-H09-16MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:10651	gcuuucucuucuuucuucuuc
                          *********************	15:::35	15--35	>>LUSTE1NG-RP-207-H09-16MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:10652	cgcuuucucuucuuucuucuu
>>LUSTE1NG-RP-207-H09-16MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1953
	aucuccgccgccguccgcuuucucuucuuucuucuucucaaucauugccuuccuuaucucagcucccaaaucgcucugcucugcgucuuguacacgaggaguuuccgcuggucccgccuccaccuucgcuuuggauucguugaguugcuccgacuccguuugcuccuggcucucuuccacugcucuccugaugaaaacuccauuucucgauuuugggagucgggagcucaacgacgaauagcugcggauagauugggguuugacacugagagggaaggagggcgaucgaagauuggagggagacugaugaggaugcggaggugguuuagaa
	.(((..((((((.(((((.(((((.((..((((((((.(((((((((((((((((.((((((..(((.((((.....(((((.(((.......))).))))).(((((.((.....)).........(((......((((((((((..(((((((((....((...(((.......)))..)).....(((.((((......)))))))......))))))))))))))))))).....))).)))))..)))).))).......))))))...))))))))))))....)))))))))))))..)).))))).)))))))))))..))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-207-H09-16MAY2007-065--.328.0	is_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	6.396477	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccgccguccgcuuucucuucuuucuucuucucaauc----auugccuuccuua--ucucagcu-----cccaaauc
            ++++++-+++++-+++++-++--++++++++-+++++||||++++++++++++-||++++++--|||||+++-++++
            ++++++|+++++-+++++-++--++++++++|+++++----++++++++++++---++++++-------+++-++++
    REV:    uggugg-aggcguaggaguagucagagggag-guuagaagcuagcgggaggaagggagagucacaguuugggguuag
                           *********************	16:::36	16--36	>>LUSTE1NG-RP-207-H09-16MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1954.miRNA:10653	cucuucuuucuucuucucaau
                            *********************	17:::37	17--37	>>LUSTE1NG-RP-207-H09-16MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1954.miRNA:10654	ucuucuuucuucuucucaauc
                   *********************	8:::28	8--28	>>LUSTE1NG-RP-207-H09-16MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1954.miRNA:10655	uccgcuuucucuucuuucuuc
                 *********************	6:::26	6--26	>>LUSTE1NG-RP-207-H09-16MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1954.miRNA:10656	cguccgcuuucucuucuuucu
                     *********************	10:::30	10--30	>>LUSTE1NG-RP-207-H09-16MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1954.miRNA:10657	cgcuuucucuucuuucuucuu
                      *********************	11:::31	11--31	>>LUSTE1NG-RP-207-H09-16MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1954.miRNA:10658	gcuuucucuucuuucuucuuc
>>LUSTE1NG-RP-207-H09-16MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1954
	cgccgccguccgcuuucucuucuuucuucuucucaaucauugccuuccuuaucucagcucccaaaucgcucugcucugcgucuuguacacgaggaguuuccgcuggucccgccuccaccuucgcuuuggauucguugaguugcuccgacuccguuugcuccuggcucucuuccacugcucuccugaugaaaacuccauuucucgauuuugggagucgggagcucaacgacgaauagcugcggauagauugggguuugacacugagagggaaggagggcgaucgaagauuggagggagacugaugaggaugcggaggugguu
	.((((((.(((((.(((((.((..((((((((.(((((((((((((((((.((((((..(((.((((.....(((((.(((.......))).))))).(((((.((.....)).........(((......((((((((((..(((((((((....((...(((.......)))..)).....(((.((((......)))))))......))))))))))))))))))).....))).)))))..)))).))).......))))))...))))))))))))....)))))))))))))..)).))))).))))))))))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.294.0	is_MIRNA
	VAL:	3.64	MeanVal:	19.878222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcagga--gcucgggaaga-agugauguggc
            +++++++||++++-+++++-|+++++++++++
            +++++++--++++-+++++--+++++++++++
    REV:    ccguucuuucgaggccuuccaucgcuauaccg
                      *********************	11:::31	9--28	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1955.miRNA:10659	cucgggaaga-agugaugugg
                     *********************	10:::30	8--27	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1955.miRNA:10660	gcucgggaaga-agugaugug
                       *********************	12:::32	10--29	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1955.miRNA:10661	ucgggaaga-agugauguggc
                  *********************	7:::27	7--24	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1955.miRNA:10662	a--gcucgggaaga-agugau
                    *********************	9:::29	8--26	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1955.miRNA:10663	-gcucgggaaga-agugaugu
             *********************	2:::22	2--19	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1955.miRNA:10664	gcagga--gcucgggaaga-a
>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1955
	aaugcagggaguauccgauuacaggagcugcaccaugaugcgccguaauugaugacggcaggagcucgggaagaagugauguggcguaaaaucuggagguggguuucaucaguugacgcucuucucaaguugccguagcgauucgcugccauaucgcuaccuuccggagcuuucuugccaucucccuccguc
	.(((.((((((....(((((((.((.((...........)).))))))))).....(((((((((((.(((((.(((((((((((..........((((.((((.(((.....))).)))).)))).((((((....))))))....)))))))))))..))))).))))..)))))))..)))))).))).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.297.0	is_MIRNA
	VAL:	3.64	MeanVal:	19.878222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcagga--gcucgggaaga-agugauguggc
            +++++++||++++-+++++-|+++++++++++
            +++++++--++++-+++++--+++++++++++
    REV:    ccguucuuucgaggccuuccaucgcuauaccg
                      *********************	11:::31	9--28	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1956.miRNA:10665	cucgggaaga-agugaugugg
                     *********************	10:::30	8--27	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1956.miRNA:10666	gcucgggaaga-agugaugug
                       *********************	12:::32	10--29	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1956.miRNA:10667	ucgggaaga-agugauguggc
                  *********************	7:::27	7--24	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1956.miRNA:10668	a--gcucgggaaga-agugau
                    *********************	9:::29	8--26	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1956.miRNA:10669	-gcucgggaaga-agugaugu
             *********************	2:::22	2--19	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1956.miRNA:10670	gcagga--gcucgggaaga-a
>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1956
	gcagggaguauccgauuacaggagcugcaccaugaugcgccguaauugaugacggcaggagcucgggaagaagugauguggcguaaaaucuggagguggguuucaucaguugacgcucuucucaaguugccguagcgauucgcugccauaucgcuaccuuccggagcuuucuugccaucucccuccg
	..((((((....(((((((.((.((...........)).))))))))).....(((((((((((.(((((.(((((((((((..........((((.((((.(((.....))).)))).)))).((((((....))))))....)))))))))))..))))).))))..)))))))..))))))...

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.308.0	is_MIRNA
	VAL:	8.99	MeanVal:	50.9694	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacggcagga--gcucgggaaga-agugauguggc
            ++-+++++++||++++-+++++-|+++++++++++
            ++-+++++++--++++-+++++--+++++++++++
    REV:    cuaccguucuuucgaggccuuccaucgcuauaccg
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1957.miRNA:10671	cggcagga--gcucgggaaga
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1957.miRNA:10672	acggcagga--gcucgggaag
                         *********************	14:::34	12--31	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1957.miRNA:10673	cucgggaaga-agugaugugg
                        *********************	13:::33	11--30	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1957.miRNA:10674	gcucgggaaga-agugaugug
                          *********************	15:::35	13--32	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1957.miRNA:10675	ucgggaaga-agugauguggc
>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1957
	ccgauuacaggagcugcaccaugaugcgccguaauugaugacggcaggagcucgggaagaagugauguggcguaaaaucuggagguggguuucaucaguugacgcucuucucaaguugccguagcgauucgcugccauaucgcuaccuuccggagcuuucuugccaucu
	.(((((((.((.((...........)).)))))))))..((.(((((((((((.(((((.(((((((((((..........((((.((((.(((.....))).)))).)))).((((((....))))))....)))))))))))..))))).))))..))))))).)).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.337.0	is_MIRNA
	VAL:	2.82	MeanVal:	19.632942	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaauugau---gacggcagga--gcucgggaaga-agugauguggc
            ++-++-++-|||++-+++++++||++++-+++++-|+++++++++++
            ++-++-++----++-+++++++--++++-+++++--+++++++++++
    REV:    cacugccucccucuaccguucuuucgaggccuuccaucgcuauaccg
                          *********************	15:::35	12--30	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1958.miRNA:10676	cggcagga--gcucgggaaga
                         *********************	14:::34	11--29	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1958.miRNA:10677	acggcagga--gcucgggaag
                        *********************	13:::33	10--28	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1958.miRNA:10678	gacggcagga--gcucgggaa
                                     *********************	26:::46	21--40	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1958.miRNA:10679	cucgggaaga-agugaugugg
                                    *********************	25:::45	20--39	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1958.miRNA:10680	gcucgggaaga-agugaugug
                                      *********************	27:::47	22--41	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1958.miRNA:10681	ucgggaaga-agugauguggc
>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1958
	cguaauugaugacggcaggagcucgggaagaagugauguggcguaaaaucuggagguggguuucaucaguugacgcucuucucaaguugccguagcgauucgcugccauaucgcuaccuuccggagcuuucuugccaucucccuccgucaca
	.((.((.((.((.(((((((((((.(((((.(((((((((((..........((((.((((.(((.....))).)))).)))).((((((....))))))....)))))))))))..))))).))))..))))))).))....)).)).)).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.347.0	is_MIRNA
	VAL:	8.99	MeanVal:	50.9694	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacggcagga--gcucgggaaga-agugauguggc
            ++-+++++++||++++-+++++-|+++++++++++
            ++-+++++++--++++-+++++--+++++++++++
    REV:    cuaccguucuuucgaggccuuccaucgcuauaccg
              *********************	3:::23	3--21	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1959.miRNA:10682	cggcagga--gcucgggaaga
             *********************	2:::22	2--20	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1959.miRNA:10683	acggcagga--gcucgggaag
                         *********************	14:::34	12--31	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1959.miRNA:10684	cucgggaaga-agugaugugg
                        *********************	13:::33	11--30	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1959.miRNA:10685	gcucgggaaga-agugaugug
                          *********************	15:::35	13--32	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1959.miRNA:10686	ucgggaaga-agugauguggc
>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1959
	gacggcaggagcucgggaagaagugauguggcguaaaaucuggagguggguuucaucaguugacgcucuucucaaguugccguagcgauucgcugccauaucgcuaccuuccggagcuuucuugccaucu
	((.(((((((((((.(((((.(((((((((((..........((((.((((.(((.....))).)))).)))).((((((....))))))....)))))))))))..))))).))))..))))))).)).

###########################################################################################################################

>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.349.0	is_MIRNA
	VAL:	3.64	MeanVal:	19.878222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcagga--gcucgggaaga-agugauguggc
            +++++++||++++-+++++-|+++++++++++
            +++++++--++++-+++++--+++++++++++
    REV:    ccguucuuucgaggccuuccaucgcuauaccg
                      *********************	11:::31	9--28	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1960.miRNA:10687	cucgggaaga-agugaugugg
                     *********************	10:::30	8--27	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1960.miRNA:10688	gcucgggaaga-agugaugug
                       *********************	12:::32	10--29	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1960.miRNA:10689	ucgggaaga-agugauguggc
                  *********************	7:::27	7--24	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1960.miRNA:10690	a--gcucgggaaga-agugau
                    *********************	9:::29	8--26	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1960.miRNA:10691	-gcucgggaaga-agugaugu
             *********************	2:::22	2--19	>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1960.miRNA:10692	gcagga--gcucgggaaga-a
>>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.Lu0910.pre-miRNA:1960
	cggcaggagcucgggaagaagugauguggcguaaaaucuggagguggguuucaucaguugacgcucuucucaaguugccguagcgauucgcugccauaucgcuaccuuccggagcuuucuugcca
	.(((((((((((.(((((.(((((((((((..........((((.((((.(((.....))).)))).)))).((((((....))))))....)))))))))))..))))).))))..))))))).

###########################################################################################################################




>C16992595.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	-1.90738633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcacuguguauacuggaagugcauuauaacaaggugaaaagugcau
            +++++++++++++-------+++++++-------++++-----+++++
            +++++++++++++-||||||+++++++--|||||++++---||+++++
    REV:    uacgugauacguag------cacguagaa-----ccauaca--acgug
	
	auacugaggugcacuguguauacuggaagugcauuauaacaaggugaaaagugcaugguggaagugcaacauaccaagaugcacgaugcauagugcauga
	........(((((((((((((.......(((((((.......((((.....(((((.......)))))...))))..))))))).)))))))))))))..

##################################################

##################################################
>C16992961.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.44	MeanVal:	3.311226	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggcuaccuacaa--ugcgccgcgcgccguaagaugcgcugugcauc
            ++++++++++++++||++++--+++++++----++++-++-+++++++
            ++++++++++++++--++++||+++++++----++++-++-+++++++
    REV:    cuccgauggauguuucacgc--cgcgcgggaaccugcacgccguguag
	
	gaggcuaccuacaaugcgccgcgcgccguaagaugcgcugugcauccuaggaugugccgcacguccaagggcgcgccgcacuuuguagguagccuccaac
	((((((((((((((((((..(((((((....((((.((.(((((((....))))))).)).))))....)))))))))))..))))))))))))))....

##################################################

##################################################
>C16994075.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-1.861804	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcauugugca--------uaguggaa-------gugcacuga--acc
            ++++++++++++||||||||+++++++-|||||||++++++++-||+++
            ++++++++++++--------+++++++--------++++++++---+++
    REV:    uacguggcacguaauacaauaucaccugaagauaguaugugauacgugg
	
	aggugcauugugcauaguggaagugcacugaaccaauguacacggugcauaguguaugauagaaguccacuauaacauaaugcacggugcauagugaaug
	..(((((((((((((((((((.((((((((.(((.........)))...))))))))........)))))))........))))))))))))........

##################################################

##################################################
>C17007749.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	2.114535	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauaauggucaaau----------uaauuucaaaauuaauauuacacgaucu
            +++++++++++++++||||||||||+++++++----+++++++--++++--++
            +++++++++++++++----------+++++++||||+++++++-|++++||++
    REV:    uuuauuaucgguuuacuucuccuuuguuaaag----aauuaugc-gugc--ga
	
	aaaaauaauggucaaauuaauuucaaaauuaauauuacacgaucuugguuuagcgugcguauuaagaaauuguuuccucuucauuuggcuauuauuugacg
	..((((((((((((((((((((((....(((((((..((((..((......)))))).))))))))))))))..........)))))))))))))))....

##################################################

##################################################
>C17011907.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0.141968	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucucaaauucaaaugcauugaucac-cuguauaacagguuauuagu
            +++++++++++-------++++++-|+++++----++++++++-++
            +++++++++++|||||||++++++--+++++||||++++++++|++
    REV:    agaguuuaagu-------acuagucagauau----uccaguga-ca
	
	uuuugcaauuagcaugccucucaaauucaaaugcauugaucaccuguauaacagguuauuaguuaauaacagugaccuuauagacugaucaugaauuugaga
	...(((.....)))....(((((((((((.......((((((.(((((....((((((((.((.....)))))))))))))))..)))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>C17029667.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	2.36908466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucucucaaaauuaauag----------uaauccaaacaaucuauuuag
            ++-++++++++++----||||||||||+++++++++++++++---+++
            ++-++++++++++--------------+++++++++++++++-||+++
    REV:    aguggguuuuaguggaugaguuaagggguuagguuuguuggag--auc
	
	ucucucaaaauuaauaguaauccaaacaaucuauuuagcaaaaucucuagagguuguuuggauuggggaauugaguaggugauuuugggugauuuggaucuuaa
	((.((((((((((....(((((((((((((((...(((........))).)))))))))))))))..............)))))))))).))............

##################################################

##################################################
>C17038207.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.251316666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acggcgugcaggggugcacgccguuccuu--gauuaggggcucgagggc
            ++++++++++---+++++++++++--++-||++-----++++++--+++
            ++++++++++---+++++++++++-|++---++----|++++++--+++
    REV:    ugcugcacguguguacgugcggcac-gauuccuuuua-ucgggcauuug
	
	cacggcgugcaggggugcacgccguuccuugauuaggggcucgagggcuuugguuguuuacgggcuauuuuccuuagcacggcgugcaugugugcacgucguucc
	.((((((((((...(((((((((((..((.((.....((((((..(((.......)))..))))))....))...)).)))))))))))...))))))))))...

##################################################

##################################################
>C17038613.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.67	MeanVal:	2.08577733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guguaucguauuauguugcaaaauguaaggugaugga-agugcac
            +++++++----++++-----++++++---++++++++|+++++++
            +++++++----++++---||++++++-||++++++++-+++++++
    REV:    cacguggaaccauaucua--uuuacga--cguuaccuaucacgug
	
	ggaaguguaucguauuauguugcaaaauguaaggugauggaagugcacaauaccaaggugcacuauccauugcagcauuuaucuauaccaaggugcacaaugcau
	....(((((((....((((.....((((((...(((((((((((((((.........))))))).)))))))).))))))...))))....))))))).......

##################################################

##################################################
>C17045017.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	11.152008	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaacuuaaaauugucaauuucaaugag
            +++++-++++++++++++++++++----++
            +++++-++++++++++++++++++---|++
    REV:    aaaaucgaguuuuaacaguuaaaggua-uc
	
	uuuuuaacuuaaaauugucaauuucaaugagguuaagcuauggaaauugacaauuuugagcuaaaauaacaucgaguaaaauugucaauuucaaugggguuaagc
	.(((((.((((((((((((((((((....((......))...)))))))))))))))))).)))))...(((.(((.............))).))).........

##################################################

##################################################
>C17049813.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.49	MeanVal:	3.96354233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgaaaaauggugaaaaauuauuucucuaccacuauucgucgu
            +++++---+++--++-------+++++++-++++++++++-++
            +++++---+++--++|||||||+++++++-++++++++++|++
    REV:    agcuucaaacuguuu-------aagagguagugguaggca-ca
	
	aggucuuucuugacuuucgaaaaauggugaaaaauuauuucucuaccacuauucgucgucucuacacggauggugauggagaauuugucaaacuucgaucuacucu
	(((((......)))))(((((...(((..((.......(((((((.((((((((((.((....)))))))))))).)))))))))..)))...)))))........

##################################################

##################################################
>C17059121.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.678239166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcauaauaccaugauucacuauguauaggggaaaugcaguguac
            ++++++----++++-++-++++++++++-------------+++++
            ++++++--||++++-++-++++++++++--|||||||||||+++++
    REV:    cacgugaa--gguaguacgugguacgugga-----------acgug
	
	caugaugcauagugcaugguggaagugcauaauaccaugauucacuauguauaggggaaaugcaguguacccaggugcaaggugcauggugcaugauggaagugcac
	(((.((((.....)))).)))...((((((....((((.((.((((((((((.............(((((....)))))..)))))))))).)).))))..))))))

##################################################

##################################################
>C17069015.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.892984	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaggugcacuauggauacuggggaugcacu
            +++--+++++++++++++-------+++++++
            +++--+++++++++++++-||||||+++++++
    REV:    ggugauaugugguaccugg------uacgugg
	
	gauaccaaggugcacuauggauacuggggaugcacuaaacaaaggugcaugguccaugguguauaguggaaauguuucauaccaaggugcauuguacauagugcauga
	....(((..(((((((((((((.......(((((((.......))))))).)))))))))))))..))).................((((((((....))))))))..

##################################################

##################################################
>C17073771.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	2.380413	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcuu----------ugagaauauauaacagugucauuuguaagc-uuacgauguu
            +++++||||||||||+++++++++-----++-++++++++++-++|++++++-+++
            +++++----------+++++++++-----++|++++++++++-++-++++++|+++
    REV:    acgagacguauauuuacuuuugugguuacuc-caguaggcguacggaguguu-caa
	
	uuuagugcuuugagaauauauaacagugucauuuguaagcuuacgauguuuggcaacuugugaggcaugcggaugaccucauugguguuuucauuuauaugcagagcaa
	.....((((((((((((((.....((.((((((((((.((((((((.(((....))))))))).)).)))))))))))).....)))))))))..........))))).

##################################################

##################################################
>C17074479.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.36	MeanVal:	4.208163	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuuauuuugcuauaagcgaacaauuuauguugaugugaacaa--uaaucaaaua
            ++++----++++++++-----++++-++++++----++++++--||++++++++++
            ++++--||++++++++--|||++++|++++++-|||++++++----++++++++++
    REV:    cuaauu--gguggugugg---uguu-agugcac---cauuugaguaauuaguuuau
	
	aggauuuauuuugcuauaagcgaacaauuuauguugaugugaacaauaaucaaauauaucuauuugauuaaugaguuuaccacgugauugugguguggugguuaaucac
	..((((....((((((((.....((((.((((((....((((((..((((((((((....))))))))))....)))))).))))))))))..))))))))..))))..

##################################################

##################################################
>C17086575.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	3.90016366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugca--ucguacuacggugacuuguacaaguu-guau--ugugg
            +++++||+++-++++++----++++++++++++|++--||+++++
            +++++--+++|++++++---|++++++++++++-++----+++++
    REV:    cacguuaagu-ugaugcgug-gaacguguuuaaucgaaccauacc
	
	agccauagugcuugguagaagugcaucguacuacggugacuuguacaaguuguauuguggaauuguaccauaccaagcuaauuugugcaaggugcguaguugaauugcac
	.((((.......))))....((((((((.((((((....((((((((((((((..(((((.......)))))....)).))))))))))))...)))))))))..)))))

##################################################

##################################################
>C17086575.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.92	MeanVal:	2.20808933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugca--ucguacuacggugacuuguacaaguu-guau--ugugg
            +++++||+++-+++++-++--++++++++++++|++--||+++++
            +++++--+++|+++++|++--++++++++++++-++----+++++
    REV:    cacguuaagu-ugaug-cguggaacguguuuaaucgaaccauacc
	
	agccauagugcuugguagaagugcaucguacuacggugacuuguacaaguuguauuguggaauuguaccauaccaagcuaauuugugcaaggugcguaguugaauugcac
	.((((.......))))....((((((((.(((((.((..((((((((((((((..(((((.......)))))....)).))))))))))))..))))))))))..)))))

##################################################

##################################################
>C17093541.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.457417999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugcauggugcauuauacaugguggau----gua
            +++++++----++++++++++++++-++||||+++
            +++++++---|++++++++++++++-++----+++
    REV:    uuacgugaaa-gugauaugugucacguggaaccau
	
	uugcacuauaccaaggugcauggugcauuauacaugguggauguacaaauuaccaaggugcacuguguauagugaaagugcauuguaccaagauauggugcguaguggaag
	((.(((((......(((((((....((((((((((((((.(((((.....)))....)).))))))))))))))...)))))))((((((.....)))))).))))).)).

##################################################

##################################################
>C17093541.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.617210999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugcauggugcauuauacaugguggau----gua
            +++++++----+++++++++--+++-++||||+++
            +++++++---|+++++++++--+++-++----+++
    REV:    uuacgugaaa-gugauaugugucacguggaaccau
	
	uugcacuauaccaaggugcauggugcauuauacaugguggauguacaaauuaccaaggugcacuguguauagugaaagugcauuguaccaagauauggugcguaguggaag
	((.(((((......(((((((....(((((((((..(((.(((((.....)))....)).)))..)))))))))...)))))))((((((.....)))))).))))).)).

##################################################

##################################################
>C17104803.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	3.85238533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caugguggaaaugcaccauaccaagguc------cauugugcguaguggaguugcacc
            +++++------++++++-------++++||||||+++++++++++++------+++++
            +++++----||++++++-------++++------+++++++++++++||||||+++++
    REV:    guaccuagc--acguggaacuaugucagaucaaagugauacguaucg------cgugg
	
	ugcaugguggaaaugcaccauaccaagguccauugugcguaguggaguugcaccauaccaaggugcgcuaugcauagugaaacuagacuguaucaaggugcacgauccaugg
	..(((((......((((((.......(((((((((((((((((......(((((.......))))))))))))))))))......)))).......))))))....))))).

##################################################

##################################################
>C17114053.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.50	MeanVal:	0.912437999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauugaguggcuaaacu---agucuagugca
            +++-++-++-+++--+++|||+++++++++++
            +++|++|++-+++--+++---+++++++++++
    REV:    ugu-ac-cagugaaaugaucuucagaucgcgu
	
	gggguuagugauaaacauugaguggcuaaacuagucuagugcagaacugcgcuagacuucuaguaaagugaccaugugguucuauaggcaucauccuaucaucagucaccccu
	(((((...((((..(((.((.((.(((..((((((((((((((....)))))))))))...)))..))).)))))))......(((((......))))).))))...))))).

##################################################

##################################################
>C17128645.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	2.32656666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauagu-gaaagaagaagacagcaaggacgccauuguuga--gcuu
            +++++-|++-+++-++++++++--+++++----++++++-||++++
            +++++--++-+++-++++++++||+++++-|||++++++---++++
    REV:    cugucuccucucuguuuuuguc--uccugg---aacaacacaugga
	
	gauagugaaagaagaagacagcaaggacgccauuguugagcuuagagaagguacacaacaagguccucuguuuuugucucuccucugucucucuguuucuaaauuagagagagag
	(((((.((.(((.((((((((..(((((....((((((.((((.....))))...)))))).))))))))))))).))).))..))))).((((.((((((...)))))).))))

##################################################

##################################################
>C17130135.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.334933333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagauuuuuagaucucug-----------------------ugggaauugucucugcu---ucc
            ++++++++---++++++-|||||||||||||||||||||||+++++++++++++-+++|||+++
            ++++++++|||++++++------------------------+++++++++++++-+++---+++
    REV:    uuuuagaa---uggagaauuuuagaacacgauaacuuuaaaacccuuaacagagucggccuagg
	
	caaaaacaagauuuuuagaucucugugggaauugucucugcuuccucgauggauccggcugagacaauucccaaaauuucaauagcacaagauuuuaagagguaagauuuuauugg
	.......((((((((...((((((.(((((((((((((.((((((.....)))...))).)))))))))))))........................)))))))))))))).....

##################################################

##################################################
>C17136203.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	1.43733866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ag-gugcacagu-gcauggugcaua------gugaaa-guguac
            ++|+++++----|+++++++++++-||||||+++++-|++++++
            ++-+++++-----+++++++++++-------+++++--++++++
    REV:    ucacacguauaaccgugccacgugaaggugguacuuaacacgug
	
	auaguguaaaugcacuauacuaaggugcacagugcauggugcauagugaaaguguaccguaccaaagugcacaauucaugguggaagugcaccgugccaauaugcacacugcaagg
	(((((((....)))))))....(((((((....(((((((((((.(((((.((((((.........))))))..))))).......))))))))))).....))))).))......

##################################################

##################################################
>C17136203.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	1.653911	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cua--ag-gugcacagu-gcauggugcaua------gugaaa-guguac
            ++-||++|+++++----|+++++++++++-||||||+++++-|++++++
            ++---++-+++++-----+++++++++++-------+++++--++++++
    REV:    gaacgucacacguauaaccgugccacgugaaggugguacuuaacacgug
	
	auaguguaaaugcacuauacuaaggugcacagugcauggugcauagugaaaguguaccguaccaaagugcacaauucaugguggaagugcaccgugccaauaugcacacugcaagg
	(((((((....))))))).((.(((((((....(((((((((((.(((((.((((((.........))))))..))))).......))))))))))).....))))).))...)).

##################################################

##################################################
>C17136205.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	0.213072	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaaggugcaugauca--auggugcg-uggua
            ++++++++-+++-+++||++++-++-|+++++
            ++++++++|+++-+++--++++-++--+++++
    REV:    gguuucau-uauaagugguaccuuggaaccau
	
	auaguguaaaugcacuauacuaaggugcaugaucaauggugcgugguagaaguguguuauaccaagguuccauggugaauauuacuuuggaagugcaccauaccaaggugcacuau
	(((((((....))))))).((((((((.(((.(((((((.((.(((((...........)))))..)).))))..))).))))))))))).((((((((.......))))))))..

##################################################

##################################################
>C17144825.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.44	MeanVal:	0.928678	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caggaucuuuccagaaauugggcugguaguauug
            ++++-++++++++----+++++++--++++-+++
            ++++-++++++++-|||+++++++-|++++|+++
    REV:    guucaagaaaggug---aauccgaa-guca-aac
	
	augaaauuauccguugagcaguaagcauuucugaucgcuaugccaggaucuuuccagaaauugggcugguaguauuggaaacaaacugaagccuaaguggaaagaacuugagaauga
	...........((((..(((...(((..........))).)))((((.((((((((....(((((((..((((.(((....))))))).))))))).)))))))).))))..)))).

##################################################

##################################################
>C17162917.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	1.171742	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaggugcacggugcaugguggaa--gugc
            ++++-+++++++++++++--+++++||++++
            ++++-+++++++++++++--+++++--++++
    REV:    gguuauacguguuacguggaaccuuaccacg
	
	ccaaggugcacggugcaugguggaagugccauguacaaagauguacagugcuagaugcauaguggaaaugcaccauuccaaggugcauugugcauauuggaagugcacuauaccaaggug
	((((.(((((((((((((..(((((((((..((((((....))))))((((.....)))).........))))..)))))..))))))))))))).)))).....((((.......))))

##################################################

##################################################
>C17163271.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-1.538174	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggaagugcauu-guaccaacgugcga-ggugcauggugca
            ++----+++++++|++++++--++++--|+++--++++++++
            ++----+++++++-++++++-|++++---+++||++++++++
    REV:    caguaguacgugaucguggua-cgugaaacca--uaccacgu
	
	auaucuauaguggaagugcauuguaccaacgugcgaggugcauggugcacgaaaaaauugcaccauaccaaagugcauggugcuagugcaugaugacagugcaccauaccauagugcacg
	.........((....(((((((((((((..((((..(((..((((((((.........)))))))))))...)))).)))))).)))))))....)).((((((.........)))))).

##################################################

##################################################
>C17170129.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	-1.22594983333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcaagggucugcagcacugucgacgaccgcg
            +++-++++++---++++++++++++++--+++
            +++-++++++|||++++++++++++++--+++
    REV:    gcgauccuag---ucguggcagcugcucccgc
	
	agccuggcagcgaagggaucccucgaccuaaacgcaagggucugcagcacugucgacgaccgcggaaacgcccucgucgacggugcugauccuagcggauucggcggagaugaccgucaac
	.....((...((.(((....))))).))....(((.((((((...((((((((((((((..(((....)))..)))))))))))))))))))).))).....(((((......)))))...

##################################################

##################################################
>C17171893.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.07	MeanVal:	3.3294915	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggacaauaaaa-cuccucucauccuuga--ucgacc
            +++++++++----|++++++++++++++++||+++-++
            +++++++++-----++++++++++++++++--+++-++
    REV:    uuccuguuagaagagaggaggguagggguuucaguagg
	
	agaggacaauaaaacuccucucauccuugaucgaccuuucuuagccauuguuggugccaucauagauaugcaggcaugacggaugacuuuggggaugggaggagagaagauuguccuugag
	.(((((((((....(((((((((((((((((((.((.......((((....))))(((..(((....)))..))).....)).)))..)))))))))))))))).....)))))))))...

##################################################

##################################################
>C17171893.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.13	MeanVal:	3.5052345	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggacaauaaaa-cuccucucauccuuga--ucgacc
            +++++++++----|++++++++++++--++||+++-++
            +++++++++-----++++++++++++--++--+++-++
    REV:    uuccuguuagaagagaggaggguagggguuucaguagg
	
	agaggacaauaaaacuccucucauccuugaucgaccuuucuuagccauuguuggugccaucauagauaugcaggcaugacggaugacuuuggggaugggaggagagaagauuguccuugag
	.(((((((((....((((((((((((..(((((.((.......((((....))))(((..(((....)))..))).....)).)))..))..)))))))))))).....)))))))))...

##################################################

##################################################
>C17184521.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	-2.496999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaccauga--acugugcaccuugguac-ag
            +++--+++-||++++++++---+++++-|++
            +++-|+++---++++++++|||+++++--++
    REV:    uguu-uacacgugacacgu---aucaucuuc
	
	uauggugcacuuccaucaugcauuaggcauaauugaccuugguaugaugaacuugcaccacgcaccaugaacugugcaccuugguacagugcacuucuacuaugcacagugcacauuuguauu
	..(((((((....((((((((...(((((....)).)))..))))))))....))))))).(((..(((.((((((((...(((((.((....))..)))))))))))))...))).)))...

##################################################

##################################################
>C17187363.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.91	MeanVal:	1.93450666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugcacu------augcauagugcaugauuaaaaggcacaauuccauaauccaccau
            ++++++++||||||++++++-+++++-++++---++--+++++----++-++++++++
            ++++++++------++++++-+++++|++++|||++-|+++++--||++-++++++++
    REV:    cuacgugaagaugauacguaguacgu-cuaa---uca-uguugcg--auaagguggua
	
	aggugcacuaugcauagugcaugauuaaaaggcacaauuccauaauccaccaugcauuuuuaaugguggaauagcguuguacuaaucugcaugaugcauaguagaagugcaucguacuaaggu
	.((((((((((((((.(((((.((((...((..(((((....((.((((((((.........)))))))).))..))))).))))))))))).))))))......))))))))..........

##################################################

##################################################
>C17202177.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	3.51146116666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgggcggucugaccggacgga-cggucaguccguccggguggucugaccgaacaga
            +++++++--+++++++++++++|++++---+++++++----++++-+++++--++++
            +++++++--+++++++++++++-++++--|+++++++||||++++-+++++--++++
    REV:    gguuugcuugguuggccugccuagcuaaa-aggcagg----ccggucuggugggucu
	
	guccgggcggucugaccggacggacggucaguccguccggguggucugaccgaacagaaaaucacuccaucuggguggucuggccggacggaaaaucgauccguccgguugguucguuugguuuuu
	..(((((((..(((((((((((((((((...(((((((....((((.(((((..((((...........))))..))))).)))))))))))..)))).)))))))))))))..))))))).....

##################################################

##################################################
>C17213301.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.13	MeanVal:	3.322956	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guauaga-gaauuuccacuauacacaa--ugcaccucuguacuuuguac
            ++++++-|++++++-++++++++-++-||+++++---++++--++++++
            ++++++--++++++|++++++++|++---+++++--|++++||++++++
    REV:    cguaucaccuugaa-gugauaug-guaccacgugua-acgu--aacaug
	
	cuuaguauagagaauuuccacuauacacaaugcaccucuguacuuuguacuaccaccauguacaaugcaaugugcaccaugguauagugaaguuccacuaugcaccgugcaccuuggcaaagugcacu
	....((((((.((((((.((((((((.((.(((((...((((..((((((.........))))))))))..)))))...))))))))))))))))..))))))...(((((.(((....)))))))).

##################################################

##################################################
>C17221415.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	1.991196	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucauaccaaggugcacugugcauagugcgug
            +++++-+++--++-++++++++++-+++-+++
            +++++-+++--++-++++++++++-+++|+++
    REV:    uggugaggugguaagugacacguaauac-cau
	
	caucauaccaaggugcacugugcauagugcgugcagcauaccauaaugcacagugaaugguggagugguauuauacagauaugcagggugcauaguugacgugcaccguacuaaggugcaaaguacaag
	.(((((.(((..((.((((((((((.(((.(((.....)))))).)))))))))).))..))).)))))......(((.(((((.....))))).)))...((((((.......)))))).........

##################################################

##################################################
>C17221415.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	0.515705999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caucauaccaaggugcacugugcauagugcgug
            +++--+++++-----++++++++++-+++-+++
            +++--+++++--|||++++++++++-+++|+++
    REV:    gugaggugguaa---gugacacguaauac-cau
	
	caucauaccaaggugcacugugcauagugcgugcagcauaccauaaugcacagugaaugguggagugguauuauacagauaugcagggugcauaguugacgugcaccguacuaaggugcaaaguacaag
	(((..(((((.....((((((((((.(((.(((.....)))))).))))))))))..)))))..)))(((((...(((.(((((.....))))).)))...((((((.......)))))).)))))...

##################################################

##################################################
>C17231393.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.80	MeanVal:	8.13409833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auccuagg----uuc-ccuuucucuaacaaccu--gguaaucauauaaguaauuauauu
            ++++++--||||+++|+++++++++----++++||++++---++++++++-++++++++
            ++++++------+++-+++++++++||||++++--++++---++++++++-++++++++
    REV:    uaggguaguauggagaggagagaga----uggaaaucguauuuauguuuacuaguauag
	
	uuauuagauauuuugauccuagguucccuuucucuaacaaccugguaaucauauaaguaauuauauugaaggauaugaucauuuguauuuaugcuaaagguagagagaggagagguaugaugggauguua
	...............((((((..((((((((((((....((((((((...((((((((.((((((((....)))))))).))))))))...))))..))))))))))))).)))......))))))....

##################################################

##################################################
>C17233125.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	0.0714746666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgugca-gccggugaa----------guguccggucacagucugcggcgauauccacggacaguucuaug
            +++++--|+++-+++++||||||||||++++++++------+++++-----+++++--+++++++++-+++
            +++++---+++-+++++----------++++++++------+++++-||||+++++-|+++++++++-+++
    REV:    ugcauuagcggguacuucuccaucaaccacaggccucguaaaggugg----auagga-cuugucgagcuac
	
	aacgugcagccggugaaguguccggucacagucugcggcgauauccacggacaguucuaugaucucaucgagcuguucaggauagguggaaaugcuccggacaccaacuaccucuucaugggcgauuacgu
	.(((((..(((.(((((((((((((......(((((.....(((((..(((((((((.(((....))).))))))))).))))).)))))......))))))))..........))))).)))...)))))

##################################################

##################################################
>C17243547.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.11	MeanVal:	0.445046666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaagaugcauggugu--------auagugc
            ++++++-+++++++++++||||||||+++++++
            ++++++-+++++++++++--------+++++++
    REV:    aagguuauacguaucacguuuaaguauaucacg
	
	cgugcauaguggaagugcaccauuccaagaugcaugguguauagugcuugguggaagugcacuauaugaauuugcacuaugcauauuggaaauaaauaguacuaaggugcacagugcaugguggaagugcau
	.((((((.......((((((..((((((.((((((((((((((((((...........)))))))........))))))))))).)))))).......((((....))))...)))))).......))))))

##################################################

##################################################
>C17251873.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	-2.45659266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguaugguggaaguucac-ucugccaaccugc
            +++++++++------+++|++++++-++++++
            +++++++++||||||+++-++++++|++++++
    REV:    auauaccac------gugaaggugg-ugggug
	
	agguucacggugcauagugcauggucaaacuacagaauaacaagguugacuguguaugguggaaguucacucugccaaccugcauggugggugguggaagugcaccauauaaaggugcacugugcauaguggaa
	...(((((.(((((((((((((((((((.((...........)).)))))).(((((((((......(((((((((.((((((...)))))))))))).))))))))))))...))))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>C17254547.0	is_not_MIRNA
	VAL:	4.59	MeanVal:	3.20957	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuauucauaguccaugaugaauaugcaca
            +++++++++++++-+++------++++++++
            +++++++++++++-+++||||||++++++++
    REV:    gugauaaguauuacgua------guacgugu
	
	uuuuuauaguggacaugcauuguaccaaguuguaaggugcgugcauaguagaacugcauuauaauuaggugcacuauucauaguccaugaugaauaugcacauaauguugugcaugaugcauuaugaauagugg
	...((((((((.(((((((.((((((.........))))))))))).)).......)))))))).......(((((((((((((.(((......((((((((......))))))))))).))))))))))))).

##################################################

##################################################
>C17254549.0	is_not_MIRNA
	VAL:	4.59	MeanVal:	3.20957	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuauucauaguccaugaugaauaugcaca
            +++++++++++++-+++------++++++++
            +++++++++++++-+++||||||++++++++
    REV:    gugauaaguauuacgua------guacgugu
	
	uuuuuauaguggacaugcauuguaccaagcuguaaggugugugcauaguagaacugcauuauaauuaggugcacuauucauaguccaugaugaauaugcacauacuguugugcaugaugcauuaugaauagugg
	.((((((.(((.((((((....(((......)))..)))))).))).))))))..................(((((((((((((.(((......((((((((......))))))))))).))))))))))))).

##################################################

##################################################
>C17262913.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.20	MeanVal:	0.611591999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguugac-ugugcauauuggaugugcauuguacc
            +++++--|++++------++++++++-+++++++
            +++++---++++------++++++++-+++++++
    REV:    ccaaugcuacaucaaggucuuacgugaaacgugg
	
	auaccaagguugacugugcauauuggaugugcauuguaccaauuuggaaggugcaaagugcauucuggaacuacaucguaaccaggugcacuguuccuagugcauuaugaaagugcaucauaccauagugcacga
	.......(((((..((((......((((((((.(((((((.........))))))).))))))))......))))...)))))..(((((((((.....(((((((.....)))))))......)))))))))..

##################################################

##################################################
>C17286063.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	-1.01677833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaacccuaauuuaca---ccga-----uccuguuuuguuagucuccaacgu
            +++++++----+++++-|||++++|||||++++-+++++++++--++++++++
            +++++++--||+++++----++++-----++++-+++++++++||++++++++
    REV:    ccuuuggag--gagugguagggcuuuuagaggaggaggcaguc--agguugcg
	
	caauuggaaacccuaauuuacaccgauccuguuuuguuagucuccaacguggagaauacucugguuccuaagcucaaguacuuggaggagagcguuggacugacggaggaggagauuuucgggauggugaggagguuucc
	.....(((((((....(((((.((((((((.(((((((((..((((((((((((....))))..((((((((........))))).)))..))))))))))))))))).)))).....))))....)))))..)))))))

##################################################

##################################################
>C17297701.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	0.346089333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcaaggugg-auggugggaguu-------cacaauaca
            ++++++-++++|++++++++--++|||||||++++-++++
            ++++++-++++-++++++++--++-------++++-++++
    REV:    cacguugcaccauaucacuugaagaaaauacgugucaugu
	
	gcaaagugcaagguggauggugggaguucacaauacaaacguguacugugcauaaaagaaguucacuauaccacguugcacaauccauagugcauggggcaacuggauuguacaauggugaauugugcaaggugcauagugg
	.....((((((.((((((((((((..((((((.((((....)))).)))).......))..)))))))).)))).))))))...((((.((((((.((....))...(((((((((.....))))))))).)))))).))))

##################################################

##################################################
>C17312581.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	-1.83896083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucgaguu-ga-gcuu---gaguuugacucgu
            +++++++++|++|+++-|||+++++++++++++
            +++++++++-++-+++----+++++++++++++
    REV:    agagcucgagcuccgauaaguucagacugagua
	
	uacaaacuucaaaauuaguucaaaguagacucaucaagggauuuuaaugaguggauuucgaguugagcuugaguuugacucguccagaguaguuaaugagucagacuugaauagccucgagcucgagacgagcuaaaauuuucu
	..............(((((((.......((((((.(((....))).))))))...((((((((((((((.(((((((((((((............)))))))))))))....))).)).))))))))).)))))))........

##################################################

##################################################
>C17348973.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.03	MeanVal:	3.58074	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugcaauauguauaguggaa---guauauagaaccaaggugcaaggugcauugugca
            ++++++++-+++++-+++++-|||+++++----+++--+++++--+++++++--++++
            ++++++++|+++++-+++++----+++++----+++--+++++||+++++++||++++
    REV:    ccacguua-augugguacuuggaacguauugacuggaaccacg--cuacgug--augu
	
	ucaugguuaauagggaauugugaaacugcaaaauagaaaggugcaauauguauaguggaaguauauagaaccaaggugcaaggugcauugugcacaauuguagugcaucgcaccaaggucaguuaugcaagguucaugguguaauugcacca
	(((..(((.......)))..)))................((((((((.(((((.(((((.(((((....(((..(((((..(((((((..((((....))))))))))))))))..)))....)))))....))))).))))))))))))).

##################################################

##################################################
>C17361375.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	0.145537666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugguggaaguguauugaaccaaggugcacugugcauagugc
            +++++--++++++++-------++++++++-++++++-+++
            +++++-|++++++++-----||++++++++-++++++-+++
    REV:    aucaua-ucacgugaagaug--uuacgugggacguguaaug
	
	acgauccauggugcaugguggaaguguauugaaccaaggugcacugugcauagugcaugagggaaguaaugugcagggugcauuguagaagugcacuauacuaaugugcaaaguacaagguggaucgugggugugcaccauaccaaggugcauua
	(((((((((......(((((..((((((((.......((((((((.((((((.(((.........))).)))))).)))))))).....)))))))).))))).(((((...)))))..)))))))))....(((((((.......)))))))..

##################################################

##################################################
>C17361375.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	0.058327	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgauccaug---------gugca-ugguggaaguguauugaaccaaggugcacugugcauagugc
            +++++++++-|||||||||+++++|+++++--++++++++-------++++++++-++++++-+++
            +++++++++----------+++++-+++++-|++++++++-----||++++++++-++++++-+++
    REV:    ugcuagguggaacaugaaacguguaaucaua-ucacgugaagaug--uuacgugggacguguaaug
	
	acgauccauggugcaugguggaaguguauugaaccaaggugcacugugcauagugcaugagggaaguaaugugcagggugcauuguagaagugcacuauacuaaugugcaaaguacaagguggaucgugggugugcaccauaccaaggugcauua
	(((((((((.((((((((((..((((((((.......((((((((.((((((.(((.........))).)))))).)))))))).....)))))))).))))).)))))..........)))))))))....(((((((.......)))))))..

##################################################

##################################################
>C17375773.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.95	MeanVal:	1.4886775	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggauauguaaugua---cuaaugugagcca
            ++++-++++--+++++|||+++--++++++++
            ++++|++++||+++++---+++--++++++++
    REV:    aacc-auac--uacauaaagguguuacuuggu
	
	ugguggaagugcaccauaaaaaggugcacaauccauauuggauauguaauguacuaaugugagccauguaugguucauuguggaaauacaucauaccaagguuuaugguuuaugguggaagugcaccguaccaaaacgcaaugugcaagguggauguu
	........(((((((.......))))))).((((((.((((.((((..((((((((..((((((((....))))))))..)))...))))))))))))).((((.((((..((((((......))))))))))))))............))))))...

##################################################

##################################################
>C17379949.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.1414515	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuaauguccaucuugcauaguggaacugcauuau
            ++++----+++-+++--+++++-----++++++++
            ++++---|+++|+++-|+++++-||||++++++++
    REV:    ggguguu-ggu-gaaa-uaucaa----acguggua
	

>C17379949.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	0.0747453333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcacccuaccaaggugcacuaugcaua---guaua
            +++++++--------+++++++++++++-|||+++++
            +++++++||||||||+++++++++++++----+++++
    REV:    uacgugg--------uacgugguacguggaaccauau
	
	augguggagcuacaucauucuaauguccaucuugcauaguggaacugcauuauaauauggugcaaacuauaaagugguugugggagugcacccuaccaaggugcacuaugcauaguauaauuauacuauaccaaggugcauggugcauggugcauagug
	((((((......))))))((((....(((.(((..(((((.....((((((((...)))))))).))))).))))))...)))).(((((((........(((((((((((((.(((((.......)))))....))))))))))))))))))))....

##################################################

##################################################
>C17387423.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	0.0603693333333328	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccaua--ccaaggugcacuauggauagug
            ++++++-||+++---+++++++++-++++++
            ++++++---+++|||+++++++++-++++++
    REV:    gugguaagaggu---acgugguacguguuac
	
	caccauaccaaggugcacuauggauaguguagaugcacuauaccaaggugaauaguccaugguuuaugguggaaaugcagcuuaccaaggugcauuguacauagcacaugauugcagugaaccuuaccauugugcauggugcauggagaaugguggaacu
	((((((.(((...(((((((((.((((((......((((((((((.((........)).))))..))))))...............(((((.((((((((((.....)))..))))))).)))))..)))))).))))))))))))...)))))).....

##################################################

##################################################
>C17387423.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	0.0603693333333328	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccaua--ccaaggugcacuauggauagug
            ++++++-||+++---+++++++++-++++++
            ++++++---+++|||+++++++++-++++++
    REV:    gugguaagaggu---acgugguacguguuac
	
	caccauaccaaggugcacuauggauaguguagaugcacuauaccaaggugaauaguccaugguuuaugguggaaaugcagcuuaccaaggugcauuguacauagcacaugauugcagugaaccuuaccauugugcauggugcauggagaaugguggaacu
	((((((.(((...(((((((((.((((((..((((((((..((((.((........)).))))...((((((.........)))))).))))))))...(((.(((......))).)))........)))))).))))))))))))...)))))).....

##################################################

##################################################
>C17396973.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.70	MeanVal:	3.01652333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccauuccaaguugcauggugcauagugaaugguggaaaca-----cacuauaccaauauga-acguugcgua---gugcuu
            ++++++++-----+++++-++++++--++-+++++----+++|||||++++++++--++++--|++-++++---|||++++++
            ++++++++----|+++++-++++++--++-+++++---|+++-----++++++++||++++---++-++++------++++++
    REV:    gugguaaguggu-acguagcacguggaacgugccaaca-uguuaagggugauaug--uguaaaguggaacgauaaaacgugaa
	
	caccauuccaaguugcauggugcauagugaaugguggaaacacacuauaccaauaugaacguugcguagugcuuguuggaagugcaaaauagcaaggugaaauguguauagugggaauuguacaaccgugcaaggugcacgaugcauggugaaugguggaacu
	((((((((.....(((((.((((((..((.(((((....(((((((((((..((((..((.((((...((((((.....))))))......)))).))...)))))))))))).....)))...))))).))..)))))).)))))....)))))))).....

##################################################

##################################################
>C17405705.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	3.33741	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcggcau-gaaaaaagcggccgaaaaccauccuggccggccgcaaa---uuuc
            ++++++++|++++++--+++++--+++++-----+++++++++----|||++++
            ++++++++-++++++-|+++++-|+++++|||||+++++++++-------++++
    REV:    ccgccguagcuuuuua-gccgga-uuugg-----ccggcuggcaacgacgaagg
	
	gguuuagggauuauacgaaauucggucgaaccgaaauuucggucggaggaccacccggcggcaugaaaaaagcggccgaaaaccauccuggccggccgcaaauuucggucggaagcagcaacggucggccgguuuaggccgauuuuucgaugccgcccgauaaaa
	......(((.......(((((((((.....))))).))))((((....)))).)))((((((((((((((..(((((..(((((.....(((((((((....((((....)))).......)))))))))))))).))))).)))))).))))))))........

##################################################

##################################################
>C17405705.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	2.66431	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcggcau-gaaaaaagcggccgaaaaccauccuggccggcc---gcaaauuuc
            ++++++++|++++++--+++++--+++++-----++++++++|||++---++++
            ++++++++-++++++-|+++++-|+++++|||||++++++++---++---++++
    REV:    ccgccguagcuuuuua-gccgga-uuugg-----ccggcuggcaacgacgaagg
	
	gguuuagggauuauacgaaauucggucgaaccgaaauuucggucggaggaccacccggcggcaugaaaaaagcggccgaaaaccauccuggccggccgcaaauuucggucggaagcagcaacggucggccgguuuaggccgauuuuucgaugccgcccgauaaaa
	......(((.......(((((((((.....))))).))))((((....)))).)))((((((((((((((..(((((..(((((.....((((((((((...((((....))))...))...))))))))))))).))))).)))))).))))))))........

##################################################

##################################################
>C17408253.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.188074666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcug--cauggugcguagugc-auggugcaug------guaga-agugc-ac
            ++++||+++-+++++++----|+++++++++-||||||++++-|+++++|++
            ++++--+++-+++++++-----+++++++++-------++++--+++++-++
    REV:    uggcaaguagcacgcguaaucauaucacguaaaagugauaucagucauguug
	
	ucaagcugcauggugcguagugcauggugcaugguagaagugcacuguauaauguuguacugacuauagugaaaaugcacuauacuaaugcgcacgaugaacgguguaugguggaugugcauuguaccaagugcaaggugcaugguagaagugcaccuuaccaug
	....(((((((.(((((((....(((((((((.((((.(((((((........)).)))))..)))).......))))))))).....))))))).)))..)))).((((((((..(((((((.(((((.((((...)))).)))))..))))))).))))))))

##################################################

##################################################
>C17410807.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.017941	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugauucu-----cagucugaagau----gauuuggagugau
            +++--+++++|||||+++-++-+++++||||+++++++++--++
            +++--+++++-----+++|++-+++++----+++++++++--++
    REV:    aaaguuaggaacuucguc-gaauucuguaccuugaacuucguug
	
	uugagauauuagcuuaaaaagugugauauauguguuuuucuaauaauguuucauccuuuuuaagucuuuuaucgauuuugauucucagucugaagaugauuuggagugaucguugguugcuucaaguuccaugucuuaagcugcuucaaggauugaaagcaaaucg
	....((((..(((((((((((..(((.((((.((((.....)))))))).)))..))))))))).))..))))..(((..((((((((.((.((((((((((((((..((.....))..)))))))))....))))).))))).....)))))..)))........

##################################################

##################################################
>C17410807.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugauucu-----cagucugaagau----gauuuggagugau
            +++--+++++|||||++++---+++++||||+++++++++--++
            +++--+++++-----++++--|+++++----+++++++++--++
    REV:    aaaguuaggaacuucgucgaa-uucuguaccuugaacuucguug
	
	uugagauauuagcuuaaaaagugugauauauguguuuuucuaauaauguuucauccuuuuuaagucuuuuaucgauuuugauucucagucugaagaugauuuggagugaucguugguugcuucaaguuccaugucuuaagcugcuucaaggauugaaagcaaaucg
	....((((..(((((((((((..(((.((((.((((.....)))))))).)))..))))))))).))..))))..(((..(((((((((...((((((((((((((..((.....))..)))))))))....)))))..)))).....)))))..)))........

##################################################

##################################################
>C17411863.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.04	MeanVal:	-1.956704	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaagcuggauggugcacaaugcaugcu-ug
            +++++---++-++++++++----++++-++|++
            +++++---++-++++++++||||++++-++-++
    REV:    aaggugauacguaucacgu----cguaggauac
	
	cuuccaagcuggauggugcacaaugcaugcuugaagugcaacauaggaugcugcacuaugcauaguggaaauacaccguacuaggugcacgaugcaugguucaugguguaauugcaucguaccaaggugcaugauacaugguggaaaugcauuguaccaagaugca
	.(((((...((.((((((((....((((.((((........)).)).)))))))))))).))...))))).......(((((.((((((..((((((..(((((.(((((..((((((.......))))))...))))).))))).)))))))))))).)).))).

##################################################

##################################################
>C17411863.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.32	MeanVal:	1.24196416666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaugcaugguucaugguguaau-ugcauc
            +++++++++--+++++-+++++--|++++++
            +++++++++-|+++++-+++++---++++++
    REV:    uguuacguaa-aggugguacauaguacgugg
	
	cuuccaagcuggauggugcacaaugcaugcuugaagugcaacauaggaugcugcacuaugcauaguggaaauacaccguacuaggugcacgaugcaugguucaugguguaauugcaucguaccaaggugcaugauacaugguggaaaugcauuguaccaagaugca
	....(((((((.((........)).)).))))).((((((.(((...))).))))))..((((..(((.....((((......)))).(((((((((..(((((.(((((..((((((.......))))))...))))).))))).))))))))).)))..)))).

##################################################

##################################################
>C17425417.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguccacuguu-------cauagu-gcaugauggaagggcua---cauacaaag-gugc
            +++-+++++++-|||||||++++--|++++++++----++++-|||++++++---|++++
            +++|+++++++--------++++---++++++++-|||++++----++++++----++++
    REV:    ucc-ggugauacauuuaacguguaaucguacugcg---ucgaguuaguauguguuauaug
	
	aagcugaaaggugcauggugcauagugcaugugcacuauaacuagguccacuguucauagugcaugauggaagggcuacauacaaaggugcauuguauauuguguaugauugagcugcgucaugcuaaugugcaauuuacauaguggccuuggaucguaguaugguccaa
	..(((....)))..((((((((((.....))))))))))....(((.(((((((.((((..((((((((....((((.((((((...((((...))))....))))))....)))).))))))))...))))........))))))))))((((((((...)))))))).

##################################################

##################################################
>C17430231.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	2.7094435	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugucauugcuccauac--caagguguaccgugcauacuggaa
            ++++-++++--+++++--||++--+++++++++++++--+++++
            ++++|++++||+++++----++--+++++++++++++--+++++
    REV:    cuac-guga--agguggcaagugauacgugguacguggaaccuu
	
	ccaaggugaacugugcaaggugcauggugucauugcuccauaccaagguguaccgugcauacuggaagugcaucauuccaaggugcauggugcauagugaacgguggaagugcaucauacgacguuacacugcauggugaauaugcacuauauuaaugugcauggugaaug
	.....((..((((((((.(((((((((((.((((..(((((..((..(((((((((((((..(((((........)))))..)))))))))))))..))....)))))))))))))...........((((....))))...))))))).........))))))))..)).

##################################################

##################################################
>C17430231.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	2.7094435	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugucauugcuccauac--caagguguaccgugcauacuggaa
            ++++-++++--+++++--||++--+++++++++++++--+++++
            ++++|++++||+++++----++--+++++++++++++--+++++
    REV:    cuac-guga--agguggcaagugauacgugguacguggaaccuu
	
	ccaaggugaacugugcaaggugcauggugucauugcuccauaccaagguguaccgugcauacuggaagugcaucauuccaaggugcauggugcauagugaacgguggaagugcaucauacgacguuacacugcauggugaauaugcacuauauuaaugugcauggugaaug
	.....((..((..((((.(((((((((((.((((..(((((..((..(((((((((((((..(((((........)))))..)))))))))))))..))....)))))))))))))...........((((....))))...))))))).........))))..))..)).

##################################################

##################################################
>C17430231.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	1.671822	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acugugcaaggu-gc-----auggugucauugcuccauac--caagguguaccgugcauacuggaa
            ++++++++--++|++|||||++++++-++++--+++++--||++--+++++++++++++--+++++
            ++++++++--++-++-----++++++|++++||+++++----++--+++++++++++++--+++++
    REV:    ugguacgucacauugcagcauacuac-guga--agguggcaagugauacgugguacguggaaccuu
	
	ccaaggugaacugugcaaggugcauggugucauugcuccauaccaagguguaccgugcauacuggaagugcaucauuccaaggugcauggugcauagugaacgguggaagugcaucauacgacguuacacugcauggugaauaugcacuauauuaaugugcauggugaaug
	.........((((((((..((((((((((.((((..(((((..((..(((((((((((((..(((((........)))))..)))))))))))))..))....))))))))))))))).....)).))..))))))))...(((((((.........))))))).......

##################################################

##################################################
>C17442515.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uacgaggu-cuaua-------aggauaauc
            ++++++++|+++++|||||||+++++-+++
            ++++++++-+++++-------+++++|+++
    REV:    augcuucgugauauaugguuuuucua-uag
	
	uuuuuuaauuaaggguauuuuagucuuuauaugaacuacccaaaauaaaaaggcggacuguauauaacauuagacuuauuacccuuaaaaaguaugauguuuaaaauuaugcaguuacgaggucuauaaggauaaucuaaaagauaucuuuuugguauauagugcuucguauga
	........(((((((((....((((((((((((..((.((...........)).))....)))))))....)))))...)))))))))...(((((((.......)))))))...((((((((((((((((((.(((.....)))))))).......))))).))))))))...

##################################################

##################################################
>C17444315.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	0.838557833333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaagcugcaccgugcaa---agug-gau---gugcagcauuc
            +++---+++++++++++-|||++++|+++|||+++++++-+++
            +++---+++++++++++----++++-+++---+++++++|+++
    REV:    ggugauacgugguacguguaaucauacuaguucacgucg-aag
	
	agugcauuguaccauggugaacuguguaaaguguauaguggaauugcacacauaccaagcugcaccgugcaaaguggaugugcagcauuccaaacugcaugguguauagugcacgguggaagaugcaccauaagaagcugcacuugaucauacuaaugugcauggugcauagugg
	.(((((.....((((.(((.(((......))).))).))))...))))).....(((...(((((((((((.((((((((((((((.(((.....(((((........))))).((((.......))))....))))))))))...))).))))....)))))))))))...)))

##################################################

##################################################
>C17451483.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	-2.20486933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auggcaucacccuaguguu-cg------ucaau--gcuauau
            ++++--+++++++++++++|++||||||+++++||+++++++
            ++++||+++++++++++++-++------+++++--+++++++
    REV:    uacc--agugggguuacaacgcaaguauaguuaaaugguaua
	
	uucaaacucucuugauuaauuuuugaacuccacaaaugguuggaguacuuugaaaugguaaaacuaauauuuaaaaagaagcaauaaauauggcaucacccuaguguucgucaaugcuauauuuuacuauaugguaaauugauaugaacgcaacauuggggugaccauuagagaacg
	.......(((((((.....(((((((((((((........)))))).........(((.....)))....)))))))....))......((((..(((((((((((((((((((((((((((......)))))))..)))))......)).))))))))))))))))).)))))...

##################################################

##################################################
>C17459349.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.37	MeanVal:	2.78003366666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugucaucauc-uaggaa-caccaccuuguucaagcucggga
            ++++--+++++-|+++++-|++++-+++++----+++++++++
            ++++-|+++++--+++++--++++-+++++----+++++++++
    REV:    cuacu-ugguauaauccuagguggaggggcuccauugagcuuu
	
	uguaccacgaugucaucaucuaggaacaccaccuuguucaagcucgggaaaagcuguuucauuaaagaaacaaaaucaacacaaguuugucauuuuauaacuaguuauaauuauuaaauagcuaguugcugugauuuucgaguuaccucggggagguggauccuaauaugguucaucau
	........((((..(((((.(((((.((((.(((((....(((((((((.....((((((......))))))................(((((....(((((((((((.........)))))))))))..))))))))))))))....))))).))))..)))))..))))).))))..

##################################################

##################################################
>C17465273.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	1.1170225	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auggugca--------uggugcauuguggaauugccccauaccaaggugcacggugcaugauggaau
            ++++++++||||||||+++++++++---------++++++-+++---+++-+++++++++-++--++
            ++++++++--------+++++++++-||||||||++++++|+++---+++-+++++++++-++--++
    REV:    uaccauguugaacuacaccacgugaa--------ggggua-gguggaacgcgucacguauaacaaug
	
	auggugcauggugcauuguggaauugccccauaccaaggugcacggugcaugauggaauugcacuguaacaauaugcacugcgcaagguggauggggaagugcaccacaucaaguuguaccaugaauaguggaagugcacuguucuaacuugcauggugcauaguacaugguggaagugca
	(((((((((((((((((.........((((((.(((...(((.(((((((((.((..((......))..)).))))))))).)))...))))))))).)))))))))........))))))))((((((((......))))))))..((((.(((.(((.......))).))).))))...

##################################################

##################################################
>C17470061.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	-0.8586025	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaggugcacagugg-----ggcaugaugaaaguaaaccauaccauaauacac
            +++--++++++-++++|||||+++++++++---++---++--+++++----+++
            +++--++++++-++++-----+++++++++-||++--|++||+++++-|||+++
    REV:    ggugauacgugauaccuguaaucguauuacg--uaga-gg--ugguaa---gug
	
	aggucaaguccauggugcguauuuccaacauaauggaaaugccuuguaccauggcgcaugccauacuaccaccgaaccaaggugcacaguggggcaugaugaaaguaaaccauaccauaauacacgaugcauagugaaugguggagaugcauuaugcuaauguccauagugcauaguggaag
	.((.((.((((((((((((((((((((......)))))))))...))))))))).)).))))..............(((..((((((.(((((((((((((...((...((..(((((....(((........))).)))))))..)).))))))))).....)))).))))))..)))...

##################################################

##################################################
>C17472331.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	-2.69739333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcacgguucaucgugcaugauggaagugcaccau
            ++-+++-+++++++++++------++++++++++
            ++|+++|+++++++++++||||||++++++++++
    REV:    cg-gcu-agugguaugug------ucacguggua
	
	aagcacgguucaucgugcaugauggaagugcaccauuccauggugcacuguguauggugaucggcggaacugcacgauacuaauguccauggugcauaguagaguguaccguaauaaggugcaaaguccaacgggaaugguggaagcgcaccagacaaagguguauugugcauauuggaacug
	..((.(((.(((((((((((......((((((((((...)))))))))))))))))))))))))).....((((((((((...((((.(((((((((......))))))))).....(((((....((((.((....)).))))...))))).)))).....))))))))))...........

##################################################

##################################################
>C17474133.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.08	MeanVal:	2.04271	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcauagugugacguggauagugga--agugcacuguaccaaagugc
            ++++-++++--+++++++--+++-||++++++++---+++--++++
            ++++-++++--+++++++--+++---++++++++-||+++--++++
    REV:    cguaauacgaagcacuuagaaccagaucacgugaa--ggugauacg
	
	gacgcauagugugacguggauaguggaagugcacuguaccaaagugcauugugcauaguggaagugcacuagaccaagauucacgaagcauaaugcauuguggaagugcaaaauaccauguugccaaggugaaaggugaaugguucauaaugagagugcaucguaccaagaugcacgaugcau
	...((((.((((..(((((((..(((.((((((((...(((..((((.....))))..))).))))))))...)))..)))))))..)))).)))).........(((((....(((((.(((((.........))))))))))...........(((((((.......)))))))..)))))

##################################################

##################################################
>C17476693.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.67	MeanVal:	3.60743833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augcauagugcaccuuuguauggggcacuuuccaccuuacuauagugca
            ++++++++++++----++-+++++------+++++--++++++++++++
            ++++++++++++||||++|+++++--||||+++++--++++++++++++
    REV:    uacguaucacgu----ac-uaccuac----aggugauaugguaucacgu
	
	cacuaugcauagugcaccuuuguauggggcacuuuccaccuuacuauagugcacuucgaguaugcacaaugcacauuaguaugauggaguucaaccacucacuaugcaccaugcacuaugguauaguggacauccaucaugcacuaugcaucaugcacguugguacguugcacuuccaccaugg
	....((((((((((((....((.(((((......(((((..((((((((((((.....(((.(((.....))).))).(((((...((((......))))..)))))....))))))))))))..)))))..)))))))))))))))))))..(((((((....)))).)))............

##################################################

##################################################
>C17476693.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.67	MeanVal:	3.60743833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augcauagugcaccuuuguauggggcacuuuccaccuuacuauagugca
            ++++++++++++----++-+++++------+++++--++++++++++++
            ++++++++++++||||++|+++++--||||+++++--++++++++++++
    REV:    uacguaucacgu----ac-uaccuac----aggugauaugguaucacgu
	
	cacuaugcauagugcaccuuuguauggggcacuuuccaccuuacuauagugcacuucgaguaugcacaaugcacauuaguaugauggaguucaaccacucacuaugcaccaugcacuaugguauaguggacauccaucaugcacuaugcaucaugcacguugguacguugcacuuccaccaugg
	....((((((((((((....((.(((((......(((((..((((((((((((......((((.....))))......(((((...((((......))))..)))))....))))))))))))..)))))..)))))))))))))))))))..(((((((....)))).)))............

##################################################

##################################################
>C17556913.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	4.027205	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugca-------------cuauaccaaggugaacauuaaauagugcaugguggaacuccaa-auacc
            ++++|||||||||||||+++++++++++++--++++-----+++++-+++++++---+++|+++++
            ++++-------------+++++++++++++||++++|||||+++++-+++++++---+++-+++++
    REV:    acguuccaccuucaccagguaugguuccac--guga-----uaugucucaccuucaaguuauaugg
	
	ugguacggugccauucugccauguaccuugcauguuuguacaaugcauucccauuauacaauuuugguauuuugcaguugcacuauaccaaggugaacauuaaauagugcaugguggaacuccaaauaccuuuaacuuugguauauugaacuuccacucuguauagugcaccuugguauggaccacuuccaccuugcaccaugcaccaugca
	..(((.(((((....((((...(((((........(((((.((((......)))).)))))....)))))...)))).(((((((((((((((((..((((.....(((((.(((((((...((((((((.........))))).)))...))))))).)))))))))))))))))))))).............))))....))))).))).

##################################################

##################################################
>C17584531.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	2.60447583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guguaccauaccaaggugcacuauguauacuggaagugca
            ++++++--+++++--+++-+++++++++-------+++++
            ++++++||+++++--+++-+++++++++-||||||+++++
    REV:    cacgug--augguggcacaugauacgugg------uacgu
	
	gcauggugaaacugcaccauaccaaggugcauugucaaauauccaugguggagguguaccauaccaaggugcacuauguauacuggaagugcauuguccuaacugcauggugcauaguacacggugguagugcacaauucaugcuguccuuuguauaguguaauugcacuauacuaagauguacgguggaugguuugcaugguggaagugcaucguaccaagg
	...(((((....(((((....(((..(((((........(((((((.(((...((((((..(((((..(((.(((((((((.......(((((..........))))).))))))))).)))..))))))))))).............(((.(((((((((....))))))))).)))...))).)))))))...)))))..)))..)))))...)))))...

##################################################

##################################################
>C17586523.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	1.34325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcacuauguauagugggcgugcguuauaacaagguucaag-gugcauuaugcau
            +++++++-+++++--+++--+++-++----+++---+++++-|+++++++++++++
            +++++++-+++++--+++-|+++|++||||+++-||+++++--+++++++++++++
    REV:    uacgugacacgugagacca-uac-ca----ugug--aaguuaguacgugauaugug
	
	aaaauaccaaggugcacuauguauagugggcgugcguuauaacaagguucaaggugcauuaugcauuuucgacguguguauagugcaugauugaaguguaccauaccagagugcacagugcauagcgaaugguugaacugcauuuuacuaauuuuuaugguguauauaggacaugcaccauacuaaauuccaaacugcaagguggaugguggaacugcaccaua
	....((((...(((((((.(((((..(((..(((.((....(((...(((((.(((((((((((((.........)))))))))))))..))))).)))))))).)))..))))).)))))))...............((((.(((...(((((.((((((((((.......))))))))))..)))))..))).)))).)))).((((((......)))))).

##################################################

##################################################
>C17594571.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.90	MeanVal:	1.53776133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcauaguggaau--ugcauua-uaucaaggugcacggugcguagugcaua---guagacgugcacu
            +++++-+++++++||++++++-|+++++---+++++-+++++++++++++-|||+++---+++++++
            +++++-+++++++--++++++--+++++|||+++++-+++++++++++++----+++--|+++++++
    REV:    acguaauaccuuaccacgugacgguagu---acgugauacguaucacguggaaguauac-uauguga
	
	gugcauaguggaauugcauuauaucaaggugcacggugcguagugcauaguagacgugcacuauaccgagguauacuuugcauaguggaaaugcauuguacaaaagugcaugguucaugcugcauuguggaaguguaucauaugaaggugcacuaugcauagugcaugauggcagugcaccauuccauaaugcaggguuaaugguggaacuccaucauacuaaugugc
	.(((((.(((((((((((((.(((((...(((((.(((((((((((((.(((...(((((((.(((....)))(((..((((..(((((.(((((((.......)))))))..)))))..))))..)))..)))))))..)))....))))))))))))).))))))))))..))))))..))))))).))))).(((..(((((((....)))))))))).......

##################################################

##################################################
>C17601171.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	0.51489	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augcagagugcaugguggaaga---guauaaua-----ccaaugugca
            ++++++--++++-+++-++++-|||++++++++|||||+++-++--++
            ++++++--++++|+++-++++----++++++++-----+++-++--++
    REV:    uacgucgaacgu-ucaacuuugaaccauguuauguuagggugaugugu
	
	ugguagaagugcaccauaccaagguguacuuagcauaguggaaguucauuauaccaaggugaacgaugcagagugcaugguggaagaguauaauaccaaugugcaauguguguagugggauuguauuguaccaaguuucaacuugcaagcugcaugccauaauggcaccaaacaaaggugcacggugcacaaugcaccauacuauagugcaugaugcauggugaauggugg
	......(((((((((.......)))))))))..(((.((((..(((((((.......))))))).((((((..((((.(((.((((.(((((((((((.((..((...))..)).))).....))))))))....)))).)))))))..)))))).)))).))).(((((.((....)).(((.(((((..((((((.........))))))..))))).)))..))))).

##################################################

##################################################
>C17602099.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.6727275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacugugca------aagugcaccuucuuauggugc---------acuucc
            +++++++++||||||++++++++++--+++++++++|||||||||+++-++
            +++++++++------++++++++++--+++++++++---------+++-++
    REV:    guggcacguuucaccuucacgugggcagguacuacguaccacauaugacgg
	
	uaugguccacuuccaccauuuaccuuacaguaugcaucuuuguacuguguaaaucgaacaugcaaugugugcaugguaugaugcaauuguaccauguaucaugcacauuaguauauuuccuuaccacugugcaaagugcaccuucuuauggugcacuuccacuaggcaguauacaccaugcaucauggacgggugcacuuccacuuugcacggugcagcuugguauggugc
	.............(((((..((((.((((((((........))))))))......(((.(((((((((((((((((((..((...))..)))))))).....))))))).))))..))).....(((((((((((((((((((..((((((((((((.((....)).))).........)))))))))..))))))))))......)))))))))......))))))))).

##################################################

##################################################
>C17602099.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.6727275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacugugca------aagugcaccuucuuauggugc---------acuucc
            +++++++++||||||++++++++++--+++++++++|||||||||+++-++
            +++++++++------++++++++++--+++++++++---------+++-++
    REV:    guggcacguuucaccuucacgugggcagguacuacguaccacauaugacgg
	
	uaugguccacuuccaccauuuaccuuacaguaugcaucuuuguacuguguaaaucgaacaugcaaugugugcaugguaugaugcaauuguaccauguaucaugcacauuaguauauuuccuuaccacugugcaaagugcaccuucuuauggugcacuuccacuaggcaguauacaccaugcaucauggacgggugcacuuccacuuugcacggugcagcuugguauggugc
	.............(((((..((((.((((((((........))))))))......(((.(((((((((((((((((((((((...)))))))))))).....))))))).))))..))).....(((((((((((((((((((..((((((((((((.((....)).))).........)))))))))..))))))))))......)))))))))......))))))))).

##################################################

##################################################
>C17607393.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.92	MeanVal:	2.5386355	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaggugcacuauguauaauggaauugggcuaua-cgaaggugcaaggugcau
            +++--+++++++++++++--+++-+++--++----|+++--+++++--++++++
            +++--+++++++++++++--+++-+++--++-----+++-|+++++--++++++
    REV:    ggugguacgugguacguggaaccauaaaaugugaagguua-uacgugauacgug
	
	aauaccaaggugcacuauguauaauggaauugggcuauacgaaggugcaaggugcaugguaaaugguggaagugcaacauaccaagguacaaugcuaauagugaaagcacauuauaacgagaagcauggugcauagugcauauuggaaguguaaaauaccaaggugcauggugcaugguggaaaggcagcagaccaugcugcacggugcauuauacaugauggaagugcaccau
	....(((..(((((((((((((..(((.(((..((....(((..(((((..((((((.(((..(((((...........)))))...))).(((((.((((((......)))))).......))))).))))))..))))).))).....))..))).)))..)))))))))))))..)))....((((((.....))))))..((((((((...((...))..))))))))..

##################################################

##################################################
>C17607767.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	-0.881011	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guguaggguguguaguggaaguccacuguaacaacaugcaag-guac-aug
            +++++--++++++++++---+++++-++++-----+++++--|++++|+++
            +++++--++++++++++-||+++++|++++--|||+++++---++++-+++
    REV:    uacguaauacguaucacg--uaggu-acaugc---uacgugaacaugauac
	
	gcauaguggaauugcacaacaccaagguauaaggugcauagugaaauugcgcuauaccaaaggguauggugcauagugcaugguggaaguagaaaacaccaagguguaggguguguaguggaaguccacuguaacaacaugcaagguacaugguacauaguacaagugcaucguacauggaugcacuaugcauaaugcaugauaaaagugcacaauaccauaguucaaagugca
	((((..((((..(((((...((....)).....)))))..(((....(((((((((((....)))))))))))..((((((((((...........))))...(((((..((((((((((...(((((.((((.....(((((..(((((((...))).))))...)))))..))))))))).))))))))))..))))).......)))))).....)))..))))..)))).

##################################################

##################################################
>C17608091.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	2.58257883333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagugcauaguguaua---guaaauuguagaa-cagugucaugcu
            ++++-+++++++++++++-|||++++-+++++---|++-++++-++++
            ++++-+++++++++++++----++++-+++++----++-++++|++++
    REV:    ggugauacguaucacguggaaccauucaacguaaaggugguag-guga
	
	gaagugcaccguaccauagugcauaguguauaguaaauuguagaacagugucaugcuaauuugaaccgugcauaauucuagugcaucguacuaaggugcaaagugaaaggucaacgguugaagugcaccauaccaaaguaauggugcauaaaggaagugcagcauccgaaguugcaugcugcauaguggaugguggaaaugcaacuuaccaaggugcacuaugcauaguggaag
	.............((((.(((((((((((((.((((.(((((...((.((((.((((...((.((((((..((..(((...((((((.......))))))....)))..))..)))))).))(((((((((((....))).)))))))).......(((((((((.((....)).))))))))))))))))).))....))))).))))....))))))))))))).))))...

##################################################

##################################################
>C17608091.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	2.58257883333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagugcauaguguaua---guaaauuguagaa-cagugucaugcu
            ++++-+++++++++++++-|||++++-+++++---|++-++++-++++
            ++++-+++++++++++++----++++-+++++----++-++++|++++
    REV:    ggugauacguaucacguggaaccauucaacguaaaggugguag-guga
	
	gaagugcaccguaccauagugcauaguguauaguaaauuguagaacagugucaugcuaauuugaaccgugcauaauucuagugcaucguacuaaggugcaaagugaaaggucaacgguugaagugcaccauaccaaaguaauggugcauaaaggaagugcagcauccgaaguugcaugcugcauaguggaugguggaaaugcaacuuaccaaggugcacuaugcauaguggaag
	.............((((.(((((((((((((.((((.(((((...((.((((.((((...((.((((((......(((...((((((.......))))))....)))......)))))).))(((((((((((....))).)))))))).......(((((((((.((....)).))))))))))))))))).))....))))).))))....))))))))))))).))))...

##################################################

##################################################
>C17608091.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	2.58257883333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagugcauaguguaua---guaaauuguagaa-cagugucaugcu
            ++++-+++++++++++++-|||++++-+++++---|++-++++-++++
            ++++-+++++++++++++----++++-+++++----++-++++|++++
    REV:    ggugauacguaucacguggaaccauucaacguaaaggugguag-guga
	
	gaagugcaccguaccauagugcauaguguauaguaaauuguagaacagugucaugcuaauuugaaccgugcauaauucuagugcaucguacuaaggugcaaagugaaaggucaacgguugaagugcaccauaccaaaguaauggugcauaaaggaagugcagcauccgaaguugcaugcugcauaguggaugguggaaaugcaacuuaccaaggugcacuaugcauaguggaag
	.............((((.(((((((((((((.((((.(((((...((.((((.((((......((((((......(((...((((((.......))))))....)))......))))))...(((((((((((....))).)))))))).......(((((((((.((....)).))))))))))))))))).))....))))).))))....))))))))))))).))))...

##################################################

##################################################
>C17621467.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0.241206666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agugcaaacuaccaaggugcacuauguauaguugaauugccuua
            +++++---++-+++--++++++++--+++--+++----++++++
            +++++-||++-+++--++++++++--+++||+++-|||++++++
    REV:    uuacgg--gaaggugauacguggugugua--aacg---uggaau
	
	cauagugcaugguggaagugcaaacuaccuagaugcacuauguauaguggaauugcauuauaccaaggugucagaugcauggugcauaguauaacaagguacacggugcauagugcuuaguggaagugcaaacuaccaaggugcacuauguauaguugaauugccuuaaucuaaggugcaaauguguggugcauaguggaagggcauuggacacucuaccaagcugcacgaugcauagug
	(((.(((((((((((.((((....(((.(((...(((((((((((.(((...(((..((((((....((..((......))..))...)))))))))....))).))))))))))).)))))).(((((...((.(((..((((((((..(((..(((....((((((...)))))).))))))..))))))))..))).)).)))))...))))))))))...))))).))).......

##################################################

##################################################
>C17621467.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0.241206666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agugcaaacuaccaaggugcacuauguauaguugaauugccuua
            +++++---++-+++--++++++++--+++--+++----++++++
            +++++-||++-+++--++++++++--+++||+++-|||++++++
    REV:    uuacgg--gaaggugauacguggugugua--aacg---uggaau
	
	cauagugcaugguggaagugcaaacuaccuagaugcacuauguauaguggaauugcauuauaccaaggugucagaugcauggugcauaguauaacaagguacacggugcauagugcuuaguggaagugcaaacuaccaaggugcacuauguauaguugaauugccuuaaucuaaggugcaaauguguggugcauaguggaagggcauuggacacucuaccaagcugcacgaugcauagug
	(((.(((((((((((.((((.......((.....(((((((((((.(((...(((..((((((....((..((......))..))...)))))))))....))).))))))))))).....)).(((((...((.(((..((((((((..(((..(((....((((((...)))))).))))))..))))))))..))).)).)))))...))))))))))...))))).))).......

##################################################

##################################################
>C17628879.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.94	MeanVal:	2.129824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccauugugcauagugcaagug----cauuguacuaaggugcauagugcc
            ++++++++++++++++++----||||+++++++----+++++++----++
            ++++++++++++++++++--------+++++++-|||+++++++--||++
    REV:    aggugauacguguuacgugauagguaguaacaua---ccacgugaa--gg
	
	acacuauaccaagcugcacggugcaugguaaaauugcacgguacaaagguugugcaugcugcacggaugaagugaaaaaggugcaucaugcaaagcagaagugcauuacagcaagaugcauaauccauugugcauagugcaagugcauuguacuaaggugcauagugccuaauguaugauggaagugcaccauacaaugauggauagugcauugugcauaguggaacugcaccauacuaaggug
	......((((....((.((.(((((.........))))).)).))..((...((((((.(((((................))))).))))))..((((..(((((((.......)))))))..((((((((((((((((((....(((((((....(((((((....((...........))..))))))).)))))))........)))))))))))))))))).)))).)).......))))

##################################################

##################################################
>C17636785.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.155636	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaugcaucguaacaauguguauugugcauacuacaguauggaacugca-ac
            ++++++++++-------+++---+++++++++-++-+++---+++---|++
            ++++++++++|||||||+++--|+++++++++|++-+++--|+++----++
    REV:    uuauguggua-------acagc-cacgugugg-gugguagg-uggaaaaug
	
	aguggaaaugcacuauaccaaggugcgcuguggaaaugcaucguaacaauguguauugugcauacuacaguauggaacugcaacauucuacuaugcauggugcaaagugggagugcaucguacuaagaugcaacguaaaagguggauggugggugugcaccgacaaugguguauuguucauaguugaauuucacuaugcaaggugcacgguggauagugcauggugaaauuacccauggcugacuuug
	((((......))))....((((((..(((((((.((((((((((.......(((...(((((((((.((.(((...(((...((.(((((((.(((.....))).))))))).((((((.......))))))..))....)))..))).)))))))))))..)))))))))))))...........((((((((((((((..((.((...)).))..))))))))))))))..)))))))..))))))

##################################################

##################################################
>C17636785.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.155636	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaugcaucguaacaauguguauugugcauacuacaguauggaacugca-ac
            ++++++++++-------+++---+++++++++-++-+++---+++---|++
            ++++++++++|||||||+++--|+++++++++|++-+++--|+++----++
    REV:    uuauguggua-------acagc-cacgugugg-gugguagg-uggaaaaug
	
	aguggaaaugcacuauaccaaggugcgcuguggaaaugcaucguaacaauguguauugugcauacuacaguauggaacugcaacauucuacuaugcauggugcaaagugggagugcaucguacuaagaugcaacguaaaagguggauggugggugugcaccgacaaugguguauuguucauaguugaauuucacuaugcaaggugcacgguggauagugcauggugaaauuacccauggcugacuuug
	((((......))))....((((((..((..(((.((((((((((.......(((...(((((((((.((.(((...(((...((.(((((((.(((.....))).))))))).((((((.......))))))..))....)))..))).)))))))))))..)))))))))))))...........((((((((((((((..((.((...)).))..))))))))))))))..)))..))..))))))

##################################################

##################################################
>C17638929.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	-0.939477333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcauugugcauaguauaagagcaccauaucaagguucaugguuc
            ++++++++++++-++----+++++++--------++++++--+++
            ++++++++++++|++||||+++++++||||||||++++++-|+++
    REV:    acguaguacgug-ca----uucgugg--------caaguga-aag
	
	cacguagcauaguggcaguacaccauaccgagaugcacgaugcguggugaaagugcacuguaaaaaugugcaugaugcaugguauauaguguaacuucaccauaccaagguucaauauucauagugaaagugcaccguauaaggugcacauugcauugugcauaguauaagagcaccauaucaagguucaugguucauggugaaagugaacggugcuuacgugcaugaugcaagcuagagggugggagu
	..(((.((((..(((............)))..)))))))....((((((((..(((((((((....(((((.....)))))...)))))))))..)))))))).......((((...(((.((((....(((((((......)))))))..((((((((((((.((....(((((((........((((((..(((.....))).))))))))))))))))))))))))))).)))))))..))))...

##################################################

##################################################
>C17648123.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0.386176	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag-ugcacuauauuaagguucaca---uagcauagugcuugaugga--------gugcaucau--ac
            +++-|++++++++-++++--+++++-|||++-+++++++---++++++||||||||+++++++++||++
            +++--++++++++|++++--+++++----++-+++++++-||++++++--------+++++++++--++
    REV:    ggugaauguggua-gauugaaagugaaacgugguaucauu--cuaccugaaaguuauauguaguacgug
	
	auaguggaagugcaccguaccaagguguacugugcauagugccagugcacuauauuaagguucacauagcauagugcuugauggagugcaucauacuaaugugcaugauguauauugaaaguccaucuuacuauggugcaaagugaaaguuagaugguguaaguggaucauaucaagguguauacugcaaagugaaagugucauacaccaaggugcacaguccaugugcuugguggaagugcaucguaaaaagg
	.........((((((..((((((((((.(((((((((....(((.((((((((.((((..(((((.((.(((((((...(((((((((((((((((....))..)))))))))........)))))).))))))).))....)))))..))))))))))))..)))..........((((((((((..........)))))...)))))...))))))))).)))...)))))))...))))))..........

##################################################

##################################################
>C17648123.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0.386176	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag-ugcacuauauuaagguucaca---uagcauagugcuugaugga--------gugcaucau--ac
            +++-|++++++++-++++--+++++-|||++-+++++++---++++++||||||||+++++++++||++
            +++--++++++++|++++--+++++----++-+++++++-||++++++--------+++++++++--++
    REV:    ggugaauguggua-gauugaaagugaaacgugguaucauu--cuaccugaaaguuauauguaguacgug
	
	auaguggaagugcaccguaccaagguguacugugcauagugccagugcacuauauuaagguucacauagcauagugcuugauggagugcaucauacuaaugugcaugauguauauugaaaguccaucuuacuauggugcaaagugaaaguuagaugguguaaguggaucauaucaagguguauacugcaaagugaaagugucauacaccaaggugcacaguccaugugcuugguggaagugcaucguaaaaagg
	.........((((((..((((((((((.(((((((((....(((.((((((((.((((..(((((.((.(((((((...(((((((((((((((((....))..)))))))))........)))))).))))))).))....)))))..))))))))))))..)))..........(((((((((.((.........)))).)))))))...))))))))).)))...)))))))...))))))..........

##################################################

##################################################
>C17666943.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.13	MeanVal:	1.30009066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggaaguacaucauaccaggaugcacgaugca---ugguguagugcac
            +++++----++++---++---+++++++++---|||+++++++++-+++
            +++++----++++---++--|+++++++++------+++++++++-+++
    REV:    caccugaagguggaaagggg-uacgugcuagcuagaaccauaucaggug
	
	guaaggugcaugguggaaguacaucauaccaggaugcacgaugcaugguguagugcaccauaccaaggugcuuggagcauaaaggaaguuucuuguacuaaugugcauggugcaugguagaaguauacuguaucgaugagcauagugcaaggugaaaguggacuauaccaagaucgaucgugcauggggaaagguggaaguccacacuaacaaggugcauggugcaugaugcaauauguaauugcaccguaaaauaggugcaugg
	.....((((((.(((((....((((...((...(((((((((...(((((((((.(((....((...((((.....))))...)).....(((((((((.((((.((((((((..((((......))))))))).))).))))))))))))).....))).)))))))))......)))))))))..))...))))....)))))........((((((...((((((......))))))..)))))).........))))))..

##################################################

##################################################
>C17668137.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	0.802977499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuauaccaaggugcacggugcauagugaauugugcaagugcacuuua-ccaaagugaauuguguaagaugcaua
            ++++---+++--+++++++++++++-------++++---+++++++++-|+++---+++++--++++---++++++
            ++++-||+++--+++++++++++++-----||++++|||+++++++++--+++|||+++++--++++---++++++
    REV:    gugag--ggugauacgugucacguggaucc--auac---uacgugaaggcggu---auuugguacguggaacgugu
	
	cacuauaccaaggugcacggugcauagugaauugugcaagugcacuuuaccaaagugaauuguguaagaugcauaguagaauugcaccaaagaaagguccaucgugcuauguggaaacgcaccgucccauguugcauggugcauacuaaugguggaacuacaacauaugaagcuucuuaguggaaauguacuauauuaaugugcaaggugcaugguuuauggcggaagugcaucauaccuaggugcacugugcauagugggagugc
	((((...(((..(((((((((((((.......((((...(((((((((.(((...(((((..((((...((((((((((..((.(((((.......((.((((((((.((((((..(((...))).)))))).)))))))).)).....))))).)))))).((((.....(((....)))....))))..........))))))...))))..))))))))..))))))))))))).....)))))))))))))..))).)))).

##################################################

##################################################
>C17668137.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.899015999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuauaccaaggugcacggugcauagugaauugugcaagugcacuuuaccaaagugaauuguguaagaugcaua
            ++++---+++--+++++++++++++-------++++---+++++++++------++++++--++++---++++++
            ++++-||+++--+++++++++++++-----||++++|||+++++++++----||++++++--++++---++++++
    REV:    gugag--ggugauacgugucacguggaucc--auac---uacgugaaggcgg--uauuugguacguggaacgugu
	
	cacuauaccaaggugcacggugcauagugaauugugcaagugcacuuuaccaaagugaauuguguaagaugcauaguagaauugcaccaaagaaagguccaucgugcuauguggaaacgcaccgucccauguugcauggugcauacuaaugguggaacuacaacauaugaagcuucuuaguggaaauguacuauauuaaugugcaaggugcaugguuuauggcggaagugcaucauaccuaggugcacugugcauagugggagugc
	((((...(((..(((((((((((((.......((((...(((((((((......((((((..((((...((((((((((..((.(((((.......((.((((((((.((((((..(((...))).)))))).)))))))).)).....))))).)))))).((((.....(((....)))....))))..........))))))...))))..))))))....))))))))))))).....)))))))))))))..))).)))).

##################################################

##################################################
>C17678445.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	0.320606	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggauuguaucaagguacacggugcauggugcaug----------gca
            +++--++-+++++---+++++-++++++++++++++||||||||||+++
            +++--++-+++++|||+++++-++++++++++++++----------+++
    REV:    cacugaagguagu---augugauacgugucauguacaaccauacuacgu
	
	aaugugcaggaugcauaguggaaguggauuguaucaagguacacggugcauggugcauggcagaagugcaucauaccaacauguacugugcauaguguaugauggaagucaccauaccauggcacguugcacgguggaacuacaccauauuaaggugcacgauaccuaagagauuagcaucguacuaaggugaaaagugcaugguggaugguagaagugcaccauaacaacgugcauugugccuaguggaagugcauuauaccaaggugcau
	..........((((((..(((..(((..((.(((((...(((((.(((((((((((((((((....)))..........)))))))))))))).)))))))))).))..)))....((((((((((.(((((((((......)))).......(((((((..((((.......(((.(((.(((((.........)))))))).)))..))))...)))))))........))))).))))))..))))............)))..))))))

##################################################

##################################################
>C17680643.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	5.10645166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gug-ucccauaacu--auaugcac--uagucauagagcaugaugaaagugugccauaccauaaugaau
            +++|++++++-++-||++++++++||++++--------+++++++---+++-----+++++---++++
            +++-++++++-++---++++++++--++++||||||||+++++++|||+++---||+++++---++++
    REV:    cgugagggugaugcuuuauacguguaauca--------uacuacu---acaagc--ugguacaucuua
	
	auaccaaaguugcuuguguauaguggacuggcauggagccaaggugcaugguucauugugcaagugucccauaacuauaugcacuagucauagagcaugaugaaagugugccauaccauaaugaauuuugcauucuacauggucgaacaucaucauacuaaugugcauauuucguagugggagugcgacguacgaaggugcaaagugcaaggugugugguaggaguucuccauacauaguuuacuaugcauaguugaaaugcacuauaccaag
	............((((.((((((((...((((.....))))..(((((((((...((((((..(((((((((.((.((((((((((((........(((((((...(((.....(((((...((((.....))))...)))))...))))))))))))))..))))))))...)).)))))).)))...((((....))))...)))))).((((((((.((.....)))))))))).....)))))))))..........))))))))))))

##################################################

##################################################
>C17682609.2	is_not_MIRNA
	VAL:	2.75	MeanVal:	3.35469666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugugcauagugcaucuuggaa--gugcaccauuccauaauucauugug
            ++++-++++++++++++++---||++++-++-+++++++++++++--++
            ++++-++++++++++++++-----++++|++|+++++++++++++--++
    REV:    gauaaguaucacguggaacaauaccacg-gg-aggguauuagguggaac
	
	cguaccaaggugcacugugcauagugcaucuuggaagugcaccauuccauaauucauugugaacgguggaagugcaucauacugauguccaacgugcauuuuagaagugcaucguacuaaggugcaaaauacaagguggauuaugggagggcaccauaacaaggugcacuaugaauagaggaauugcauuagaccacggugcacggugcauaguagacgugcaccauaccaaggugcauuguguuaguggaaaugcacuguaccaaggugcaugg
	.(((((..(((((.((((.((((((((((((((...((((.((.(((((((((((((..((.(((.(((....(((((.....)))))))).)))(((((((...(((((...))))))))))))......))..))))))))))))))))))).....)))))))))))))).))))......((((((...((((...(((((((((((.(((...........)))....)))))))))))..)))).))))))..)))))..)))))....

##################################################

##################################################
>C17693495.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	11.055468	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuugucgaaugauggaguuggguaaggucucaagggucucaaaaagaaguucaccucucuugguuuugguu-gaugacuaacagggucuuuaa
            +++++++-+++++++-+++++++++-++++--+++++++++----++++++-----------++++++++-|++++-------++-+++-+++
            +++++++-+++++++|+++++++++-++++--+++++++++---|++++++|||||||||||++++++++--++++-----||++-+++-+++
    REV:    aagcggcguacuacc-caacccauuacagaucucccagaguaga-uuucag-----------caaaaccauccuauaguua--ccgagguauu
	
	ugcuuugucgaaugauggaguuggguaaggucucaagggucucaaaaagaaguucaccucucuugguuuugguugaugacuaacagggucuuuaauguuuuuuuauggagccauugauauccuaccaaaacgacuuuagaugagacccucuagacauuacccaacccaucaugcggcgaaauaauacaccuauuaugucaccacaucaacacuacuaauuuucuuucuaaugaccauaugagaauuguauuugggggagagaaguacuaaguuugucaaaag
	...(((((((.(((((((.(((((((((.((((..(((((((((....((((((...........((((((((.((((.......((.(((.(((.......))).))).)).....))))..))))))))))))))...)))))))))..)))).)))))))))))))))).)))))))............................(((..(((...(((((((((.....(((.(((.......))).))).))))))))).....))).)))......

##################################################

##################################################
>C17695363.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.91	MeanVal:	0.504605999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aug-caauuga---cuuuuuuuugcuggaaacaggaaacaggggaguu
            +++|++++++-|||++++-++++++++----+++-----+++++++++
            +++-++++++----++++-++++++++---|+++---||+++++++++
    REV:    uacgguugacgauagaaauaggaugacagg-gucagu--uccccucaa
	
	auaacucgaguuguugggagagacuugaaccgaucugaauccuuucccaacaacuugaguuauugggacgcaauggucuuuucagaugaucaauguauugcuucauuucaagucuuagauucaugcaauugacuuuuuuuugcuggaaacaggaaacaggggaguugggagaacuccccuugacugggacaguaggauaaagauagcaguuggcauagcaaagggaguugcacaccugcauucggcaggcggugcgaaguucacucacggcaacaucaagucc
	((((((((((((((((((((((...................))))))))))))))))))))))..(((((((.(((((.........))))).))).(((((....................(((((((((.((((.((((((((....(((.....(((((((((.....)))))))))...)))...)))))))).))))....)))))).)))......(((..((((((.(((((.....)))))..))))))..)))......)))))......))))

##################################################

##################################################
>C17695363.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.91	MeanVal:	0.504605999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aug-caauuga---cuuuuuuuugcuggaaacaggaaacaggggaguu
            +++|++++++-|||++++-++++++++----+++-----+++++++++
            +++-++++++----++++-++++++++---|+++---||+++++++++
    REV:    uacgguugacgauagaaauaggaugacagg-gucagu--uccccucaa
	
	auaacucgaguuguugggagagacuugaaccgaucugaauccuuucccaacaacuugaguuauugggacgcaauggucuuuucagaugaucaauguauugcuucauuucaagucuuagauucaugcaauugacuuuuuuuugcuggaaacaggaaacaggggaguugggagaacuccccuugacugggacaguaggauaaagauagcaguuggcauagcaaagggaguugcacaccugcauucggcaggcggugcgaaguucacucacggcaacaucaagucc
	((((((((((((((((((((((....((.....))......))))))))))))))))))))))..(((((((.(((((.........))))).))).(((((....................(((((((((.((((.((((((((....(((.....(((((((((.....)))))))))...)))...)))))))).))))....)))))).)))......(((..((((((.(((((.....)))))..))))))..)))......)))))......))))

##################################################

##################################################
>C17702209.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	1.699594	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagugcauguccacuguaacuaggugcgguauuca-uagugca-ugaugaaug--ugcgcc
            ++++++++-++++++++------++++++++-++-|+++++++|++++-----||++++++
            ++++++++-++++++++||||||++++++++-++--+++++++-++++-------++++++
    REV:    aucacguaaaggugaua------cgugucauuagcaaucauguggcuggaauauaacgugg
	
	gcauaaugcauggugaacguacaaaauacaaugguugauuauuuauagcggaagugcauuguaccaagcuguaaugugcauggugcauagugcauguccacuguaacuaggugcgguauucauagugcaugaugaaugugcgccauaucauaguguauugugcauagugaaugguggaccaacaucauacaguugugcauguuacguaguuguugugaacgguauuaaggugcaauauaaggucgguguacuaacgauuacugugcauaguggaaaugcacuauacca
	((((.((((((.......(((.....))).............(((((((....((((...))))...))))))).)))))).)))).((((((((.((((((((......((((((((.((.(((((((((((.....((((((..........(((..((((((((((.((((((......)))))).)).))))))))..)))...(((......)))........)))))).......)))).)))))))..)).)))))))))))))))).)))))))).....

##################################################

##################################################
>C17702209.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	1.756972	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagugcauguccacuguaacuaggugcgguauuca-uagugca-ugauga-aug-ugcgcc
            ++++++++-++++++++------++++++++-++-|+++++++|++++--|+++|++++++
            ++++++++-++++++++||||||++++++++-++--+++++++-++++---+++-++++++
    REV:    aucacguaaaggugaua------cgugucauuagcaaucauguggcuggaauauaacgugg
	
	gcauaaugcauggugaacguacaaaauacaaugguugauuauuuauagcggaagugcauuguaccaagcuguaaugugcauggugcauagugcauguccacuguaacuaggugcgguauucauagugcaugaugaaugugcgccauaucauaguguauugugcauagugaaugguggaccaacaucauacaguugugcauguuacguaguuguugugaacgguauuaaggugcaauauaaggucgguguacuaacgauuacugugcauaguggaaaugcacuauacca
	((((.((((((.......(((.....))).............(((((((....((((...))))...))))))).)))))).)))).((((((((.((((((((......((((((((.((.(((((((((((..(((((((((..........(((..((((((((((.((((((......)))))).)).))))))))..)))...(((......)))........)))))).)))...)))).)))))))..)).)))))))))))))))).)))))))).....

##################################################

##################################################
>C17702209.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	1.595842	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagugcauguccacuguaacuaggugcgguauuca-uagugca-ugaugaaug--ugcgcc---auauc
            ++++++++-++++++++------++++++++-++-|+++++++|++++-----||++++++|||+++++
            ++++++++-++++++++||||||++++++++-++--+++++++-++++-------++++++---+++++
    REV:    aucacguaaaggugaua------cgugucauuagcaaucauguggcuggaauauaacguggaauuaugg
	
	gcauaaugcauggugaacguacaaaauacaaugguugauuauuuauagcggaagugcauuguaccaagcuguaaugugcauggugcauagugcauguccacuguaacuaggugcgguauucauagugcaugaugaaugugcgccauaucauaguguauugugcauagugaaugguggaccaacaucauacaguugugcauguuacguaguuguugugaacgguauuaaggugcaauauaaggucgguguacuaacgauuacugugcauaguggaaaugcacuauacca
	((((.((((((.......(((.....))).............(((((((....((((...))))...))))))).)))))).)))).((((((((.((((((((......((((((((.((.(((((((((((.....(((((((((((..........((((((((((.((((((......)))))).)).)))))))).(((((.......)))))..)))))...)))))).......)))).)))))))..)).)))))))))))))))).)))))))).....

##################################################

##################################################
>C17729303.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	1.32017633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auauaaagugca---ugguagaagugcaccauaaaaaguuguauuauggaugguga-auggugug
            +++++---++++|||+++++----+++++----------++++++++++++--+++|++++++++
            +++++-||++++---+++++---|+++++--||||||||++++++++++++--+++-++++++++
    REV:    uguaua--acguugaaccauaaa-acgugau--------acgugguacuuggaacuauaucacac
	
	gugcaccauuccaaacugcaugguguauaauauaaagugcaugguagaagugcaccauaaaaaguuguauuauggauggugaauggugugcauuauggaagugaaauugaaugugcauggugaaugaugugcauuguugaacuacaucguaccaggugcacgauguaugauggaagugcaccguauuaacacggauaaugcaaggugggcgguagaaguucaccauaccaugauucacagugcauaaugcaacacacuauaucaagguucauggugcauagugcaaaauaccaaguugcaauauguau
	(((((((((..........))))))))).(((((...(((((((((....(((((..........((((((((((((..(((((((((((((((.....))))........(((((((.((((((.(((.((((((((..((......))....(((((((..............)))))))...........))))))))..(((((((.......)))))))....))).)))))).)))))))......)))))))).)))..))))))))))))..)))))...)))))...)))).)))))..

##################################################

##################################################
>C17759173.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.80	MeanVal:	0.437716	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauagugaaagu--gcacuguaccaa-gguguacaaucuauagugcauggugaau-gugcaucu
            ++++++++++---||+++++++--+++|+++++----+++++-++++++--++---|++++++++
            ++++++++++-----+++++++||+++-+++++---|+++++-++++++--++----++++++++
    REV:    uguguuauuuaggauugugaua--guuaccacgaaa-aggugguacguggaacgugucacguaga
	
	ugcauugugaaugauugaagugcaccauaaaauauuucauggugcauggugaauagugcaacuguaugauucuaaugugcaugaugcauaguggcaguacaccgcgcuaaggugcagacugcaagguggaugguauacguacaccauaccaaaguacacgauacauagugaaagugcacuguaccaagguguacaaucuauagugcauggugaaugugcaucuuaccaagaugcacugugcaaggugcaugguggaaaagcaccauugauaguguuaggauuuauuguguuuaucucacguuaccugcaugcuuuuugagugaauacuagcuc
	((((((((..((.......(((((((((.((....)).))))))))).))..))))))))...(((((....(((((((...((((....((((((((.((((.......))))...)))))..((((.(((.....))).))))...........)))...((((((((((...(((((((..((((((((....(((((.((((((..((...((((((((.....))))))))....))..)))))).)))))...))))).)))))))))).....)))))))))).)))).)))))))....))))).....((((........))))

##################################################

##################################################
>C17759173.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.80	MeanVal:	0.437716	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauagugaaagu--gcacuguaccaa-gguguacaaucuauagugcauggugaau-gugcaucu
            ++++++++++---||+++++++--+++|+++++----+++++-++++++--++---|++++++++
            ++++++++++-----+++++++||+++-+++++---|+++++-++++++--++----++++++++
    REV:    uguguuauuuaggauugugaua--guuaccacgaaa-aggugguacguggaacgugucacguaga
	
	ugcauugugaaugauugaagugcaccauaaaauauuucauggugcauggugaauagugcaacuguaugauucuaaugugcaugaugcauaguggcaguacaccgcgcuaaggugcagacugcaagguggaugguauacguacaccauaccaaaguacacgauacauagugaaagugcacuguaccaagguguacaaucuauagugcauggugaaugugcaucuuaccaagaugcacugugcaaggugcaugguggaaaagcaccauugauaguguuaggauuuauuguguuuaucucacguuaccugcaugcuuuuugagugaauacuagcuc
	((((((((..((.......(((((((((..........))))))))).))..))))))))...(((((....(((((((...((((....((((((((.((((.......))))...)))))..((((.(((.....))).))))...........)))...((((((((((...(((((((..((((((((....(((((.((((((..((...((((((((.....))))))))....))..)))))).)))))...))))).)))))))))).....)))))))))).)))).)))))))....))))).....((((........))))

##################################################

##################################################
>C17804761.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	15.3504765	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugccauagugguuuuguuucguuuuuucuuucucguuuuccuuuaacucacacucaaauguacuuaucaauucuuuugaauucgauuuguguaaauaauaaaauucaauuucuuguaucuuuuuggaacuugugauucaguuucaauaaaaucucuauuuaacaaaaacaauuuauuuauauuau
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    ccacgguaucaccaaaacaaagcaaaaaagaaagagcaaaaggaaauugagugugaguuuacaugaauaguuaagaaaacuuaagcuaaacacauuuauuauuuuaaguuaaagaacauagaaaaaccuugaacacuaagucaaaguuauuuuagagauaaauuguuuuuguuaaauaaauauaaua
	
	ggugccauagugguuuuguuucguuuuuucuuucucguuuuccuuuaacucacacucaaauguacuuaucaauucuuuugaauucgauuuguguaaauaauaaaauucaauuucuuguaucuuuuuggaacuugugauucaguuucaauaaaaucucuauuuaacaaaaacaauuuauuuauauuaucuagauaauauaaauaaauuguuuuuguuaaauagagauuuuauugaaacugaaucacaaguuccaaaaagauacaagaaauugaauuuuauuauuuacacaaaucgaauucaaaagaauugauaaguacauuugagugugaguuaaaggaaaacgagaaagaaaaaacgaaacaaaaccacuauggcacc
	(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>C17893986.400.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.0729066666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugugcauuu-augauacuugggauaccuucaucguugcagga-uca
            +++++----|++-+++++++++++-++---------+++++-|+++
            +++++-----++-+++++++++++|++|||||||||+++++--+++
    REV:    auacgggcccugguaugagcccua-gg---------uguccggagu
	
	augugcauuuaugauacuugggauaccuucaucguugcaggaucagaagugaggccuguggaucccgaguauggucccgggcauaa
	.(((((....((.(((((((((((.((.........(((((.(((....)))..)))))))))))))))))).)).....))))).

##################################################

##################################################
>C17899892.322.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	0.2224695	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uacug-guggc-ca-ugcaugaagaag-caggug
            ++++-|+++++|++|++++++++--++|++-+++
            ++++--+++++-++-++++++++-|++-++-+++
    REV:    gugaaacaccgugugauguguuua-ucggugcac
	
	agacgaagauguacugaacacuccauccucacuacugguggccaugcaugaagaagcaggugauucaacacguggcuauuuguguagugugccacaaagugaaguucgaucaucgaguguugggaggguugcuucaucccuuaccaauacugguguggaaguuugaggauuucacuauggacuuuguca
	.(((((((.((((.((((......(((((((.((((.(((((((((((((((..((((.(((......))).)).)).)))))))).)).)))))..))))...(((...((((.(((((((((((((.((...)).))))).))))))))))))..)))...))))))))))).))))..))))))).

##################################################

##################################################
>C17899892.410.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	2.0925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugccacaaagugaaguucgau--------caucgaguguugg-gaggguug
            ++-+++---++++++++++---||||||||++++-++++++++|+++++-++
            ++|+++-||++++++++++-----------++++|++++++++-+++++-++
    REV:    ca-ggua--ucacuuuaggaguuugaaggugugg-ucauaaccauucccuac
	
	gugccacaaagugaaguucgaucaucgaguguugggaggguugcuucaucccuuaccaauacugguguggaaguuugaggauuucacuauggacu
	((.(((...((((((((((...((((.(((((((((((((.((...)).))))).))))))))))))...........)))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>C17899892.415.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	0.894744999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caaagugaaguucgau--------caucgaguguugg-gaggguug
            ++-++++++++++---||||||||++++-++++++++|+++++-++
            ++-++++++++++-----------++++|++++++++-+++++-++
    REV:    guaucacuuuaggaguuugaaggugugg-ucauaaccauucccuac
	
	acaaagugaaguucgaucaucgaguguugggaggguugcuucaucccuuaccaauacugguguggaaguuugaggauuucacuaug
	.((.((((((((((...((((.(((((((((((((.((...)).))))).))))))))))))...........)))))))))).))

##################################################

##################################################
>C17899892.418.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	0.711350833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agugaaguucgau--------caucgaguguugg-gaggguug
            ++++++++++---||||||||++++-++++++++|+++++-++
            ++++++++++-----------++++|++++++++-+++++-++
    REV:    ucacuuuaggaguuugaaggugugg-ucauaaccauucccuac
	
	aagugaaguucgaucaucgaguguugggaggguugcuucaucccuuaccaauacugguguggaaguuugaggauuucacua
	.((((((((((...((((.(((((((((((((.((...)).))))).))))))))))))...........)))))))))).

##################################################

##################################################
>C17900316.333.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0.366666999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugcaucaugga--aguucacag-uacuaaggugcaaagugcaagauggu-uggugg
            ++++++++-+++-||+++-+++--|+++++-++-----++++++---++--|++++++
            ++++++++-+++---+++-+++---+++++-++--|||++++++---++---++++++
    REV:    ccacguggaaccauguuacgugaaugugauaccua---ucacgugaagcaauaccauc
	
	agaugccuggugcaucauggaaguucacaguacuaaggugcaaagugcaagaugguugguggaagucuaccauaacgaagugcacuauccauaguguaagugcauuguaccaaggugcaccguucagcguaccaagcuacauaauguaagguucaugauugaagugcauca
	.(((((..((((((((.(((.(((.(((..(((((.((.....((((((...((..((((((....))))))...))...))))))..)).)))))...))).)))...))).)))))))).(((((((((((..((........))..)))..))).)))))..))))).

##################################################

##################################################
>C17903018.272.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.08	MeanVal:	2.7396925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaa-agguaauagaa-uugaaa-acucaugau---------ugcguca
            ++-|++++++++---|+++++-|+++-+++++|||||||||+++++++
            ++--++++++++----+++++--+++-+++++---------+++++++
    REV:    cucguccauuauguaaagcuuacugguuacuauuaucaaguacguagu
	
	auugaagcuauguuuaagaauuuaacggcuauugucguacccgaugcauacccaaguaauauauucauauguguuaauguggaauaucgaaagguaauagaauugaaaacucaugauugcgucacauuuugaugcaugaacuauuaucauuggucauucgaaauguauuaccugcucaagcguguucgaucuuaguugaauuuuguucaugcuugaaa
	.((.((((.(((....((((((...((((((..((((.((...((((....(((..((((((((....))))))))...)))......((.((((((((...(((((.(((.((((((((((((.....))))))).........))))).)))..)))))....))))))))..))..)))))).))))..))))))))))))...))))))).)).

##################################################

##################################################
>C17903018.312.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	4.217804	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguaauagaa-uugaaa-acucaugau---------ugcguca
            ++++++++---|+++++-|+++-+++++|||||||||+++++++
            ++++++++----+++++--+++-+++++---------+++++++
    REV:    uccauuauguaaagcuuacugguuacuauuaucaaguacguagu
	
	ccgaugcauacccaaguaauauauucauauguguuaauguggaauaucgaaagguaauagaauugaaaacucaugauugcgucacauuuugaugcaugaacuauuaucauuggucauucgaaauguauuaccugcucaagcguguucgaucuuaguugaauuuuguucaugcuugaaauaauuuugugcaaaaguuguacau
	.(((((.....(((..((((((((....))))))))...)))..)))))..((((((((...(((((.(((.((((((((((((.....))))))).........))))).)))..)))))....))))))))..(((((((((..(((((......))...)))..)))))))))........((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>C17903018.317.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	4.217804	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguaauagaa-uugaaa-acucaugau---------ugcguca
            ++++++++---|+++++-|+++-+++++|||||||||+++++++
            ++++++++----+++++--+++-+++++---------+++++++
    REV:    uccauuauguaaagcuuacugguuacuauuaucaaguacguagu
	
	gcauacccaaguaauauauucauauguguuaauguggaauaucgaaagguaauagaauugaaaacucaugauugcgucacauuuugaugcaugaacuauuaucauuggucauucgaaauguauuaccugcucaagcguguucgaucuuaguugaauuuuguucaugcuugaaauaauuuugugc
	(((((.(((..((((((((....))))))))...))).........((((((((...(((((.(((.((((((((((((.....))))))).........))))).)))..)))))....))))))))..(((((((((..(((((......))...)))..)))))))))........)))))

##################################################

##################################################
>C17903018.333.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	4.217804	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguaauagaa-uugaaa-acucaugau---------ugcguca
            ++++++++---|+++++-|+++-+++++|||||||||+++++++
            ++++++++----+++++--+++-+++++---------+++++++
    REV:    uccauuauguaaagcuuacugguuacuauuaucaaguacguagu
	
	uauucauauguguuaauguggaauaucgaaagguaauagaauugaaaacucaugauugcgucacauuuugaugcaugaacuauuaucauuggucauucgaaauguauuaccugcucaagcguguucgaucuuaguugaauuuuguucaugcuugaaauaauuuugugcaaaaguuguacauauggau
	.((((((((((...................((((((((...(((((.(((.((((((((((((.....))))))).........))))).)))..)))))....))))))))..(((((((((..(((((......))...)))..))))))))).((((((((.....))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>C17903018.334.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	4.217804	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguaauagaa-uugaaa-acucaugau---------ugcguca
            ++++++++---|+++++-|+++-+++++|||||||||+++++++
            ++++++++----+++++--+++-+++++---------+++++++
    REV:    uccauuauguaaagcuuacugguuacuauuaucaaguacguagu
	
	auucauauguguuaauguggaauaucgaaagguaauagaauugaaaacucaugauugcgucacauuuugaugcaugaacuauuaucauuggucauucgaaauguauuaccugcucaagcguguucgaucuuaguugaauuuuguucaugcuugaa
	.(((((((......)))))))........((((((((...(((((.(((.((((((((((((.....))))))).........))))).)))..)))))....))))))))..(((((((((..(((((......))...)))..))))))))).

##################################################

##################################################
>C17903018.362.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	4.217804	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agguaauagaa-uugaaa-acucaugau---------ugcguca
            ++++++++---|+++++-|+++-+++++|||||||||+++++++
            ++++++++----+++++--+++-+++++---------+++++++
    REV:    uccauuauguaaagcuuacugguuacuauuaucaaguacguagu
	
	aagguaauagaauugaaaacucaugauugcgucacauuuugaugcaugaacuauuaucauuggucauucgaaauguauuaccugcucaagcguguucgaucuuaguugaauuuuguucaugcuugaaauaauuuugugcaaaaguuguacau
	.((((((((...(((((.(((.((((((((((((.....))))))).........))))).)))..)))))....))))))))..(((((((((..(((((......))...)))..)))))))))........((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>C17903200.403.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.61	MeanVal:	3.632046	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caaccucuugaaa--augaguauuuuuucacuuuu-ga-aguugc-ac
            ++++++++++---||+++++-+++++----++++-|++|++++++|++
            ++++++++++-----+++++|+++++-|||++++--++-++++++-++
    REV:    guuggagaacguguguguuc-uagaac---gaaguucuaucaauguug
	
	acaaccucuugaaaaugaguauuuuuucacuuuugaaguugcacaaccggguuguaacuaucuugaagcaagaucuugugugugcaagagguugg
	.((((((((((...(((((.(((((....((((.((((((((((......)).)))))).))..)))).)))))))))).....)))))))))).

##################################################

##################################################
>C17909018.269.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.04	MeanVal:	1.910953	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuga--gguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguu
            ++++++||++++++++++----++++++++--+++++++--+++
            ++++++--++++++++++||||++++++++--+++++++--+++
    REV:    aaaacuagucauuugauu----uuuguggguugaugaaaaccga
	
	ccuugauguucauagauaucauaaaaucugaugaauuauauguuuguugaacccaauagcuguuccuccuaaagcguggaggacaagaacuuuacguggggccauuaggcaaaagaucaugucauuuaaucaaguauuuugagguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguucuauuuccagccaaaaguaguuggguguuuuuaguuuacugaucaaaaa
	.((((((((((((((((........))))).)))))....((((((.((..((((....((..((((((........))))))..)).........))))..)).)))))).................))))))..((((((((((((((((....((((((((..(((((((..(((........)))..)))))))..))))))))))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>C17909018.269.1	is_not_MIRNA
	VAL:	2.20	MeanVal:	3.7206945	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuga--gguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguu
            ++++++||++++++++++----+++--+++--+++++++--+++
            ++++++--++++++++++||||+++--+++--+++++++--+++
    REV:    aaaacuagucauuugauu----uuuguggguugaugaaaaccga
	
	ccuugauguucauagauaucauaaaaucugaugaauuauauguuuguugaacccaauagcuguuccuccuaaagcguggaggacaagaacuuuacguggggccauuaggcaaaagaucaugucauuuaaucaaguauuuugagguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguucuauuuccagccaaaaguaguuggguguuuuuaguuuacugaucaaaaa
	.((((((((((((((((........))))).)))))....((((((.((..((((....((..((((((........))))))..)).........))))..)).)))))).................))))))..((((((((((((((((....(((..(((..(((((((..(((........)))..)))))))..)))..)))))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>C17909018.387.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	0.6242995	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugucauuuaaucaagua---------uuuuga--gguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguu
            +++-++++++-++++++|||||||||++++++||++++++++++----++++++++--+++++++--+++
            +++|++++++-++++++---------++++++--++++++++++||||++++++++--+++++++--+++
    REV:    aca-uaaguucguucguuccuauacaaaaacuagucauuugauu----uuuguggguugaugaaaaccga
	
	augucauuuaaucaaguauuuugagguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguucuauuuccagccaaaaguaguuggguguuuuuaguuuacugaucaaaaacauauccuugcuugcuugaauacaa
	.(((.((((((.((((((((((((((((((((((....((((((((..(((((((..(((........)))..)))))))..))))))))))))))))))..)))))).........)))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>C17909018.387.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	1.171923	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugucauuuaaucaagua---------uuuuga--gguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguu
            +++-++++++-++++++|||||||||++++++||++++++++++----+++--+++--+++++++--+++
            +++|++++++-++++++---------++++++--++++++++++||||+++--+++--+++++++--+++
    REV:    aca-uaaguucguucguuccuauacaaaaacuagucauuugauu----uuuguggguugaugaaaaccga
	
	augucauuuaaucaaguauuuugagguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguucuauuuccagccaaaaguaguuggguguuuuuaguuuacugaucaaaaacauauccuugcuugcuugaauacaa
	.(((.((((((.((((((((((((((((((((((....(((..(((..(((((((..(((........)))..)))))))..)))..)))))))))))))..)))))).........)))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>C17909018.391.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	0.687412	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuaaucaagua---------uuuuga--gguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguu
            ++++++-++++++|||||||||++++++||++++++++++----++++++++--+++++++--+++
            ++++++-++++++---------++++++--++++++++++||||++++++++--+++++++--+++
    REV:    uaaguucguucguuccuauacaaaaacuagucauuugauu----uuuguggguugaugaaaaccga
	
	cauuuaaucaaguauuuugagguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguucuauuuccagccaaaaguaguuggguguuuuuaguuuacugaucaaaaacauauccuugcuugcuugaaua
	.((((((.((((((((((((((((((((((....((((((((..(((((((..(((........)))..)))))))..))))))))))))))))))..)))))).........)))))).)))))).

##################################################

##################################################
>C17909018.391.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.2917595	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuaaucaagua---------uuuuga--gguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguu
            ++++++-++++++|||||||||++++++||++++++++++----+++--+++--+++++++--+++
            ++++++-++++++---------++++++--++++++++++||||+++--+++--+++++++--+++
    REV:    uaaguucguucguuccuauacaaaaacuagucauuugauu----uuuguggguugaugaaaaccga
	
	cauuuaaucaaguauuuugagguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguucuauuuccagccaaaaguaguuggguguuuuuaguuuacugaucaaaaacauauccuugcuugcuugaaua
	.((((((.((((((((((((((((((((((....(((..(((..(((((((..(((........)))..)))))))..)))..)))))))))))))..)))))).........)))))).)))))).

##################################################

##################################################
>C17909018.397.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.4028915	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaagua-------------uuuuga--gguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguu
            +++++++|||||||||||||++++++||++++++++++----++++++++--+++++++--+++
            +++++++-------------++++++--++++++++++||||++++++++--+++++++--+++
    REV:    aguucguucguuccuauacaaaaacuagucauuugauu----uuuguggguugaugaaaaccga
	
	aucaaguauuuugagguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguucuauuuccagccaaaaguaguuggguguuuuuaguuuacugaucaaaaacauauccuugcuugcuugaa
	.(((((((((((((((((((((((....((((((((..(((((((..(((........)))..)))))))..))))))))))))))))))..)))))).............))))))).

##################################################

##################################################
>C17909018.397.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.71	MeanVal:	1.6010005	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuga--gguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguu
            +++++||++++++++++----++++++++--+++++++--+++
            +++++--++++++++++||||++++++++--+++++++--+++
    REV:    aaacuagucauuugauu----uuuguggguugaugaaaaccga
	
	aucaaguauuuugagguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguucuauuuccagccaaaaguaguuggguguuuuuaguuuacugaucaaaaacauauccuugcuugcuugaa
	.(((((((.(((((((((((((((....((((((((..(((((((..(((........)))..)))))))..))))))))))))))))))..)))))..((......))..))))))).

##################################################

##################################################
>C17909018.397.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.7537665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaagua-------------uuuuga--gguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguu
            +++++++|||||||||||||++++++||++++++++++----+++--+++--+++++++--+++
            +++++++-------------++++++--++++++++++||||+++--+++--+++++++--+++
    REV:    aguucguucguuccuauacaaaaacuagucauuugauu----uuuguggguugaugaaaaccga
	
	aucaaguauuuugagguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguucuauuuccagccaaaaguaguuggguguuuuuaguuuacugaucaaaaacauauccuugcuugcuugaa
	.(((((((((((((((((((((((....(((..(((..(((((((..(((........)))..)))))))..)))..)))))))))))))..)))))).............))))))).

##################################################

##################################################
>C17909018.401.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.18	MeanVal:	4.03843566666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guauuuuga--gguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguu
            ++-++++++||++++++++++----++++++++--+++++++--+++
            ++|++++++--++++++++++||||++++++++--+++++++--+++
    REV:    ca-aaaacuagucauuugauu----uuuguggguugaugaaaaccga
	
	aguauuuugagguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguucuauuuccagccaaaaguaguuggguguuuuuaguuuacugaucaaaaaca
	.((.((((((((((((((((....((((((((..(((((((..(((........)))..)))))))..))))))))))))))))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>C17909018.404.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.04	MeanVal:	1.910953	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuga--gguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguu
            ++++++||++++++++++----++++++++--+++++++--+++
            ++++++--++++++++++||||++++++++--+++++++--+++
    REV:    aaaacuagucauuugauu----uuuguggguugaugaaaaccga
	
	auuuugagguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguucuauuuccagccaaaaguaguuggguguuuuuaguuuacugaucaaaaa
	.((((((((((((((((....((((((((..(((((((..(((........)))..)))))))..))))))))))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>C17909018.404.1	is_not_MIRNA
	VAL:	2.20	MeanVal:	3.7206945	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuga--gguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguu
            ++++++||++++++++++----+++--+++--+++++++--+++
            ++++++--++++++++++||||+++--+++--+++++++--+++
    REV:    aaaacuagucauuugauu----uuuguggguugaugaaaaccga
	
	auuuugagguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguucuauuuccagccaaaaguaguuggguguuuuuaguuuacugaucaaaaa
	.((((((((((((((((....(((..(((..(((((((..(((........)))..)))))))..)))..)))))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>C17909018.410.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.63	MeanVal:	2.4589565	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguu
            ++++++++++----++++++++--+++++++--+++
            ++++++++++||||++++++++--+++++++--+++
    REV:    ucauuugauu----uuuguggguugaugaaaaccga
	
	agguaaauugaagaagaaugccucucugcuuugaguucuauuuccagccaaaaguaguuggguguuuuuaguuuacug
	.((((((((((....((((((((..(((((((..(((........)))..)))))))..)))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>C17910646.413.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.03	MeanVal:	2.85099	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauga-ugauuugga--cgauucaucugauuccgagga
            ++++--|+++--++++||+++++++++--+++++++-++
            ++++---+++-|++++--+++++++++--+++++++-++
    REV:    uuugagaacuu-accuccguugaguaguauaaggcuacu
	
	gggaugaugauuuggacgauucaucugauuccgaggaugaaucaucggaauaugaugaguugccuccauucaagaguuug
	.((((..(((..(((((((((((((..(((((((.((....)).)))))))..)))))))))..)))).)))...)))).

##################################################

##################################################
>C17911566.411.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.70	MeanVal:	4.149747	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuug-acgaauucggcaggggacaggaagcugcc----gug-gc
            ++++|++++---+++++++++-+++++++-+++-||||+++|++
            ++++-++++---+++++++++-+++++++|+++-----+++-++
    REV:    ggacauguucaugccgucuccaguccuuc-acgccuauuacacg
	
	agaggguggucgacauuaucgccaccagcaugcuugacgaauucggcaggggacaggaagcugccguggcauacgcacauuauccgcacuuccugaccucugccguacuuguacagga
	....(((((.(((.....))))))))......((((((((...(((((((((.(((((((.(((.(((((....)).))).....)))))))))).)))))))))...)))).)))).

##################################################

##################################################
>C17911566.442.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.70	MeanVal:	4.149747	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuug-acgaauucggcaggggacaggaagcugcc----gug-gc
            ++++|++++---+++++++++-+++++++-+++-||||+++|++
            ++++-++++---+++++++++-+++++++|+++-----+++-++
    REV:    ggacauguucaugccgucuccaguccuuc-acgccuauuacacg
	
	gcuugacgaauucggcaggggacaggaagcugccguggcauacgcacauuauccgcacuuccugaccucugccguacuuguacagga
	.((((((((...(((((((((.(((((((.(((.(((((....)).))).....)))))))))).)))))))))...)))).)))).

##################################################

##################################################
>C17911566.453.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.0994989999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggcaggggacaggaagcugcc----gug-gc
            +++++++++-+++++++-+++-||||+++|++
            +++++++++-+++++++|+++-----+++-++
    REV:    gccgucuccaguccuuc-acgccuauuacacg
	
	ucggcaggggacaggaagcugccguggcauacgcacauuauccgcacuuccugaccucugccgu
	.(((((((((.(((((((.(((.(((((....)).))).....)))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>C17912644.259.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.01	MeanVal:	0.659584999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucucaauauuccaacuuaagag-uca----agaauu
            +++++-++++++++----++++-|+++||||++++++
            +++++|++++++++||||++++--+++----++++++
    REV:    aaggg-uguaaggu----uucuaaaguugaaucuuaa
	
	cuucucaauauuccaacuuaagagucaagaauuaugcacgaugagauuguaaaacaaggauacaaaacaugaaugauauuguuuaguauuauuguucaaucuuguuugauugcgaaugaaaaauaaaccgugacacaccuaauuuuauaauuuuauaaaauccauucucaaaaucucaaauucuaaguugaaaucuuuggaaugugggaaa
	.(((((.((((((((....((((.(((((((((...((.((..((((((...(((((.(((((.(((((..........))))).))))).)))))))))))..)))).(((.(((((...........(((...)))...((((((((....)))))))).))))).))).......))))))....)))..))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>C17912644.259.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.01	MeanVal:	0.659584999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucucaauauuccaacuuaagag-uca----agaauu
            +++++-++++++++----++++-|+++||||++++++
            +++++|++++++++||||++++--+++----++++++
    REV:    aaggg-uguaaggu----uucuaaaguugaaucuuaa
	
	cuucucaauauuccaacuuaagagucaagaauuaugcacgaugagauuguaaaacaaggauacaaaacaugaaugauauuguuuaguauuauuguucaaucuuguuugauugcgaaugaaaaauaaaccgugacacaccuaauuuuauaauuuuauaaaauccauucucaaaaucucaaauucuaaguugaaaucuuuggaaugugggaaa
	.(((((.((((((((....((((.(((((((((......((..((((((...(((((.(((((.(((((..........))))).))))).)))))))))))..))...(((.(((((...........(((...)))...((((((((....)))))))).))))).))).......))))))....)))..))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>C17912644.259.2	is_not_MIRNA
	VAL:	1.01	MeanVal:	0.659584999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucucaauauuccaacuuaagag-uca----agaauu
            +++++-++++++++----++++-|+++||||++++++
            +++++|++++++++||||++++--+++----++++++
    REV:    aaggg-uguaaggu----uucuaaaguugaaucuuaa
	
	cuucucaauauuccaacuuaagagucaagaauuaugcacgaugagauuguaaaacaaggauacaaaacaugaaugauauuguuuaguauuauuguucaaucuuguuugauugcgaaugaaaaauaaaccgugacacaccuaauuuuauaauuuuauaaaauccauucucaaaaucucaaauucuaaguugaaaucuuuggaaugugggaaa
	.(((((.((((((((....((((.(((((((((......((((((((((...(((((.(((((.(((((..........))))).))))).)))))))))))))))...(((.(((((...........(((...)))...((((((((....)))))))).))))).))).......))))))....)))..))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>C17913088.314.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	2.775177	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccugauuccaaaaguuuaaucaauuggccuauggcuucuuugcaugccuucacauu
            +++-++++----+++-------+++++++++++---+++++-++++-++++-++++
            +++-++++-|||+++|||||||+++++++++++--|+++++|++++-++++|++++
    REV:    ggaaugagc---ucg-------uaaccggguacac-aggaa-guacagagg-guag
	
	accugauuccaaaaguuuaaucaauuggccuauggcuucuuugcaugccuucacauuagaaggcugagauuccgaguauaguugcucaaucuuucucagcugaccauucauugcagagagcaugguucgaugggagacaugaaggacacaugggccaaugcucgaguaagga
	.(((.((((....(((.......(((((((((((...(((((.((((.((((.((((....((((((((....(((((....)))))......))))))))(((((.....(((.....)))))))).)))))))).)))))))))..)))))))))))))).)))).))).

##################################################

##################################################
>C17915970.436.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-1.45366666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuuucauuccggagguucaguuc-ucucaauucacuuuguauu
            ++---+++++++++-+++---++++|++++------+++++++++
            ++--|+++++++++-+++|||++++-++++||||||+++++++++
    REV:    ccuu-gguagggccauca---uaagaagag------gggacguag
	
	gguuuucauuccggagguucaguucucucaauucacuuuguauuguuucugaugcaggggagaagaauacuaccgggaugguuccc
	((...(((((((((.(((...((((((((......(((((((((......))))))))))))).))))))).)))))))))..)).

##################################################

##################################################
>C17915970.440.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	-1.25182933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauuccggagguucaguuc-ucucaauucacuuuguauu
            +++++++++-+++---++++|++++------+++++++++
            +++++++++-+++|||++++-++++||||||+++++++++
    REV:    gguagggccauca---uaagaagag------gggacguag
	
	uucauuccggagguucaguucucucaauucacuuuguauuguuucugaugcaggggagaagaauacuaccgggauggu
	.(((((((((.(((...((((((((......(((((((((......))))))))))))).))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>C17917240.196.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	1.46033983333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaccucguuguugua-------gcugaaaaaaaugaaagguuacuugcau
            +++--++++++++++|||||||+++--------+++++++++++++++++
            +++--++++++++++-------+++-------|+++++++++++++++++
    REV:    augauguaacaacguaggugagcgaagagagg-auuuuucgaugagcgua
	
	guuaaguuccaccugcaauaacaacauauaucauaccucguuguuguagcugaaaaaaaugaaagguuacuugcaugcucaaacuuaauuaccuauaacuucuggccugcuccauagagccaugaagcuggaaagcugguucugcggggagggguccagauacaggaacuugggaguuuguguagugcagaaugccagaugcgaguagcuuuuuaggagagaagcgaguggaugcaacaauguaguaauccuugggagcuugguugagugucaccaagacauucac
	.(((((((((...((......))..........(((..(((((((((((((........(((((((((((((((((((.(((((((.....(((.((...((((((((.((((.(((((((....((((....))))))))))).))))..))).))))))).))).......))))))).))...((.....))...))))))))))))))))).......))).......))))))))))..))).......))))))))).((((((((.....)))))))).

##################################################

##################################################
>C17917240.196.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	1.46033983333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaccucguuguugua-------gcugaaaaaaaugaaagguuacuugcau
            +++--++++++++++|||||||+++--------+++++++++++++++++
            +++--++++++++++-------+++-------|+++++++++++++++++
    REV:    augauguaacaacguaggugagcgaagagagg-auuuuucgaugagcgua
	
	guuaaguuccaccugcaauaacaacauauaucauaccucguuguuguagcugaaaaaaaugaaagguuacuugcaugcucaaacuuaauuaccuauaacuucuggccugcuccauagagccaugaagcuggaaagcugguucugcggggagggguccagauacaggaacuugggaguuuguguagugcagaaugccagaugcgaguagcuuuuuaggagagaagcgaguggaugcaacaauguaguaauccuugggagcuugguugagugucaccaagacauucac
	.(((((((((...((......))..........(((..(((((((((((((........(((((((((((((((((((.(((((((.....(((......((((((((.((((.(((((((....((((....))))))))))).))))..))).)))))...))).......))))))).))...((.....))...))))))))))))))))).......))).......))))))))))..))).......))))))))).((((((((.....)))))))).

##################################################

##################################################
>C17917240.228.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	1.46033983333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaccucguuguugua-------gcugaaaaaaaugaaagguuacuugcau
            +++--++++++++++|||||||+++--------+++++++++++++++++
            +++--++++++++++-------+++-------|+++++++++++++++++
    REV:    augauguaacaacguaggugagcgaagagagg-auuuuucgaugagcgua
	
	auaccucguuguuguagcugaaaaaaaugaaagguuacuugcaugcucaaacuuaauuaccuauaacuucuggccugcuccauagagccaugaagcuggaaagcugguucugcggggagggguccagauacaggaacuugggaguuuguguagugcagaaugccagaugcgaguagcuuuuuaggagagaagcgaguggaugcaacaauguaguaauccuugggagcuugguugagugucaccaagacauucacagauuggccaac
	.(((..(((((((((((((........(((((((((((((((((((.(((((((.....(((......((((((((.((((.(((((((....((((....))))))))))).))))..))).)))))...))).......))))))).))...((.....))...))))))))))))))))).......))).......))))))))))..))).(((...)))..(((((((((((((.....)))))))).......))))).

##################################################

##################################################
>C17917240.228.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	1.46033983333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaccucguuguugua-------gcugaaaaaaaugaaagguuacuugcau
            +++--++++++++++|||||||+++--------+++++++++++++++++
            +++--++++++++++-------+++-------|+++++++++++++++++
    REV:    augauguaacaacguaggugagcgaagagagg-auuuuucgaugagcgua
	
	auaccucguuguuguagcugaaaaaaaugaaagguuacuugcaugcucaaacuuaauuaccuauaacuucuggccugcuccauagagccaugaagcuggaaagcugguucugcggggagggguccagauacaggaacuugggaguuuguguagugcagaaugccagaugcgaguagcuuuuuaggagagaagcgaguggaugcaacaauguaguaauccuugggagcuugguugagugucaccaagacauucacagauuggccaac
	.(((..(((((((((((((........(((((((((((((((((((.(((((((.....(((.((...((((((((.((((.(((((((....((((....))))))))))).))))..))).))))))).))).......))))))).))...((.....))...))))))))))))))))).......))).......))))))))))..))).(((...)))..(((((((((((((.....)))))))).......))))).

##################################################

##################################################
>C17918152.244.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.79	MeanVal:	5.28933333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauguggacucaagagaacucacca-cag-uucuggugaccuuggauca-----cuguuggu
            ++--++-++++-++++---+++-++|+++|+++-+++++++++++++--|||||++-+++++
            ++--++-++++-++++--|+++-++-+++-+++|+++++++++++++-------++-+++++
    REV:    cugugugugagaucucgu-aguaguuguugaag-ucauuggaaucuguacuaaagaaaaccg
	
	gcuccacaggucauuucaucagguuccaagcugaggaggguuuuuucagcuagaaugagcucuaguugggaagccagcccucgcaguaccccaaguuuugcagcgaaccgauguggacucaagagaacucaccacaguucuggugaccuuggaucacuguugguagaucagccaaaagaaaucaugucuaagguuacugaaguuguugaugaugcucuagagugugugucugauggauugucugaugaggagg
	.((((.((((.((.((((((.(((((...((((..(((((((((..((((((((......))))))))..)))...)))))).(((.((.....)).))))))))))))((..((.((((.((((...(((.((((((((.(((((((((((((..((.(((((......))))).)).......)))))))))))))))).))).)).)))..)))).)))).))..)).)))))).))))))....)))).

##################################################

##################################################
>C17918198.166.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	3.4501205	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcucaaacuuaauua--ccgauaaguucugg-ccug-cuccauagagccaugaagcu
            ++-++++++++----||++-------+++++|+++-|++++-+++++++----++++
            ++-++++++++------++----|||+++++-+++--++++-+++++++||||++++
    REV:    uguguuugaguguucaaggacau---agaccuggggaggggcgucuugg----ucga
	
	cccugaggauuuggccuggcugcauuugcuguuaaguuccaccugcaauaacaacauauaucauaccuuguuguuguuguagccgaaaaaaaugaagguuacuugcaugcucaaacuuaauuaccgauaaguucuggccugcuccauagagccaugaagcuggaaagcugguucugcggggagggguccagauacaggaacuugugaguuuguguagugcagaaugccagaugcgaguagcuuuuuaggagaaaagcgaguggaugcgacaauguaguaauccuuaggagguugguugagugucacuaagacauucacagauuggcca
	.((((((((((..((.((..((((((..(((((...((((..((((((((((((((............))))))))))))))...........(((((((((((((((((.((((((((....((.......((((((((.((((.(((((((....((((....))))))))))).))))..))).)))))....))......)))))))).))...((.....))...)))))))))))))))..))))...))).))..)))))).))..))...)))))))))).(((..((((((((((.....))))))))...))..))).

##################################################

##################################################
>C17918198.175.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	3.4501205	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcucaaacuuaauua--ccgauaaguucugg-ccug-cuccauagagccaugaagcu
            ++-++++++++----||++-------+++++|+++-|++++-+++++++----++++
            ++-++++++++------++----|||+++++-+++--++++-+++++++||||++++
    REV:    uguguuugaguguucaaggacau---agaccuggggaggggcgucuugg----ucga
	
	uuuggccuggcugcauuugcuguuaaguuccaccugcaauaacaacauauaucauaccuuguuguuguuguagccgaaaaaaaugaagguuacuugcaugcucaaacuuaauuaccgauaaguucuggccugcuccauagagccaugaagcuggaaagcugguucugcggggagggguccagauacaggaacuugugaguuuguguagugcagaaugccagaugcgaguagcuuuuuaggagaaaagcgaguggaugcgacaauguaguaauccuuaggagguugguugagugucacuaagacauucacagauuggccaac
	.((((((...(((((((..(((((...((((..((((((((((((((............))))))))))))))...........(((((((((((((((((.((((((((....((.......((((((((.((((.(((((((....((((....))))))))))).))))..))).)))))....))......)))))))).))...((.....))...)))))))))))))))..))))...))).))..)))))..........(((.(((....))))))..((((((((.....)))))))).))...)))))).

##################################################

##################################################
>C17918198.175.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	3.4501205	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcucaaacuuaauua--ccgauaaguucugg-ccug-cuccauagagccaugaagcu
            ++-++++++++----||++-------+++++|+++-|++++-+++++++----++++
            ++-++++++++------++----|||+++++-+++--++++-+++++++||||++++
    REV:    uguguuugaguguucaaggacau---agaccuggggaggggcgucuugg----ucga
	
	uuuggccuggcugcauuugcuguuaaguuccaccugcaauaacaacauauaucauaccuuguuguuguuguagccgaaaaaaaugaagguuacuugcaugcucaaacuuaauuaccgauaaguucuggccugcuccauagagccaugaagcuggaaagcugguucugcggggagggguccagauacaggaacuugugaguuuguguagugcagaaugccagaugcgaguagcuuuuuaggagaaaagcgaguggaugcgacaauguaguaauccuuaggagguugguugagugucacuaagacauucacagauuggccaac
	.((((((...(((((((..(((((...((((..((((((((((((((............))))))))))))))...........(((((((((((((((((.((((((((....((.......((((((((.((((.(((((((....((((....))))))))))).))))..))).)))))....))......)))))))).))...((.....))...)))))))))))))))..))))...))).))..)))))..............(((....))).....((((((((.....)))))))).))...)))))).

##################################################

##################################################
>C17918198.175.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	3.4501205	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcucaaacuuaauua--ccgauaaguucugg-ccug-cuccauagagccaugaagcu
            ++-++++++++----||++-------+++++|+++-|++++-+++++++----++++
            ++-++++++++------++----|||+++++-+++--++++-+++++++||||++++
    REV:    uguguuugaguguucaaggacau---agaccuggggaggggcgucuugg----ucga
	
	uuuggccuggcugcauuugcuguuaaguuccaccugcaauaacaacauauaucauaccuuguuguuguuguagccgaaaaaaaugaagguuacuugcaugcucaaacuuaauuaccgauaaguucuggccugcuccauagagccaugaagcuggaaagcugguucugcggggagggguccagauacaggaacuugugaguuuguguagugcagaaugccagaugcgaguagcuuuuuaggagaaaagcgaguggaugcgacaauguaguaauccuuaggagguugguugagugucacuaagacauucacagauuggccaac
	.((((((....((((((..(((((...((((..((((((((((((((............))))))))))))))...........(((((((((((((((((.((((((((....((.......((((((((.((((.(((((((....((((....))))))))))).))))..))).)))))....))......)))))))).))...((.....))...)))))))))))))))..))))...))).))..)))))).........(((.(((....))))))..((((((((.....))))))))......)))))).

##################################################

##################################################
>C17918198.187.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	3.4501205	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcucaaacuuaauua--ccgauaaguucugg-ccug-cuccauagagccaugaagcu
            ++-++++++++----||++-------+++++|+++-|++++-+++++++----++++
            ++-++++++++------++----|||+++++-+++--++++-+++++++||||++++
    REV:    uguguuugaguguucaaggacau---agaccuggggaggggcgucuugg----ucga
	
	gcauuugcuguuaaguuccaccugcaauaacaacauauaucauaccuuguuguuguuguagccgaaaaaaaugaagguuacuugcaugcucaaacuuaauuaccgauaaguucuggccugcuccauagagccaugaagcuggaaagcugguucugcggggagggguccagauacaggaacuugugaguuuguguagugcagaaugccagaugcgaguagcuuuuuaggagaaaagcgaguggaugcgacaauguaguaauccuuaggagguugguugagugucacuaagacauucacagauuggccaacaugua
	(((((..(((((...((((..((((((((((((((............))))))))))))))...........(((((((((((((((((.((((((((....((.......((((((((.((((.(((((((....((((....))))))))))).))))..))).)))))....))......)))))))).))...((.....))...)))))))))))))))..))))...))).))..))))).((.((((.....(((...)))(((..((((((((((.....))))))))...))..))).)))))).

##################################################

##################################################
>C17918198.193.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	3.4501205	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcucaaacuuaauua--ccgauaaguucugg-ccug-cuccauagagccaugaagcu
            ++-++++++++----||++-------+++++|+++-|++++-+++++++----++++
            ++-++++++++------++----|||+++++-+++--++++-+++++++||||++++
    REV:    uguguuugaguguucaaggacau---agaccuggggaggggcgucuugg----ucga
	
	gcuguuaaguuccaccugcaauaacaacauauaucauaccuuguuguuguuguagccgaaaaaaaugaagguuacuugcaugcucaaacuuaauuaccgauaaguucuggccugcuccauagagccaugaagcuggaaagcugguucugcggggagggguccagauacaggaacuugugaguuuguguagugcagaaugccagaugcgaguagcuuuuuaggagaaaagcgaguggaugcgacaauguaguaauccuuaggagguugguugagugucacuaagacauucacagauuggccaaca
	(((......((((..((((((((((((((............))))))))))))))...........(((((((((((((((((.((((((((....((.......((((((((.((((.(((((((....((((....))))))))))).))))..))).)))))....))......)))))))).))...((.....))...)))))))))))))))..))))...)))....((((...((......)).))))......(((..((((((((((.....))))))))...))..)))....

##################################################

##################################################
>C17918198.196.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	3.4501205	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcucaaacuuaauua--ccgauaaguucugg-ccug-cuccauagagccaugaagcu
            ++-++++++++----||++-------+++++|+++-|++++-+++++++----++++
            ++-++++++++------++----|||+++++-+++--++++-+++++++||||++++
    REV:    uguguuugaguguucaaggacau---agaccuggggaggggcgucuugg----ucga
	
	guuaaguuccaccugcaauaacaacauauaucauaccuuguuguuguuguagccgaaaaaaaugaagguuacuugcaugcucaaacuuaauuaccgauaaguucuggccugcuccauagagccaugaagcuggaaagcugguucugcggggagggguccagauacaggaacuugugaguuuguguagugcagaaugccagaugcgaguagcuuuuuaggagaaaagcgaguggaugcgacaauguaguaauccuuaggagguugguugagugucacuaagacauucacagauuggccaaca
	(((...((((..((((((((((((((............))))))))))))))...........(((((((((((((((((.((((((((....((.......((((((((.((((.(((((((....((((....))))))))))).))))..))).)))))....))......)))))))).))...((.....))...)))))))))))))))..))))...)))....((((...((......)).))))......(((..((((((((((.....))))))))...))..)))....

##################################################

##################################################
>C17918198.207.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	3.4501205	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcucaaacuuaauua--ccgauaaguucugg-ccug-cuccauagagccaugaagcu
            ++-++++++++----||++-------+++++|+++-|++++-+++++++----++++
            ++-++++++++------++----|||+++++-+++--++++-+++++++||||++++
    REV:    uguguuugaguguucaaggacau---agaccuggggaggggcgucuugg----ucga
	
	ccugcaauaacaacauauaucauaccuuguuguuguuguagccgaaaaaaaugaagguuacuugcaugcucaaacuuaauuaccgauaaguucuggccugcuccauagagccaugaagcuggaaagcugguucugcggggagggguccagauacaggaacuugugaguuuguguagugcagaaugccagaugcgaguagcuuuuuaggagaaaagcgaguggaugcgacaauguaguaauccuuaggagguugguugagugucacuaagacauucacagauuggcca
	.((((((((((((((............))))))))))))))((.........(((((((((((((((((.((((((((....((.......((((((((.((((.(((((((....((((....))))))))))).))))..))).)))))....))......)))))))).))...((.....))...)))))))))))))))................((((...((......)).))))...)).(((..((((((((((.....))))))))...))..))).

##################################################

##################################################
>C17920374.234.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	5.33956866666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccgaugg-ggaaaguuagaugcugacgaagugauuucagggag
            +++----++|+++++++++++++-++++----------+++--++
            +++-|||++-+++++++++++++-++++||||||||||+++--++
    REV:    cagu---ccaccuuucaaucuaccgcug----------gucuuuc
	
	agagauauguacaauugaguuucagaugaauaaaaucaguucaagcaaagcugaucaaauagccaaacuacauuacauacuaaagcuugguuuggcaagucagaaagucagauggaauuuugagcaucuucucaguccgauggggaaaguuagaugcugacgaagugauuucagggagcaaacuuucuggucgccaucuaacuuuccaccugacaaaccaagccuagaggaaucaggcuc
	.((((.((((.((...((((((((..(((.....(((((((.......)))))))......(((((((((..((........))...)))))))))...........)))..)))))))))).))))..)))).(((....(((((((((((((((.((((..........(((..((....))..))))))).))))))))))))).)).)))......(((((.((....))))))).

##################################################

##################################################
>C17920374.234.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	5.33956866666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccgaugg-ggaaaguuagaugcugacgaagugauuucagggag
            +++----++|+++++++++++++-++++----------+++--++
            +++-|||++-+++++++++++++-++++||||||||||+++--++
    REV:    cagu---ccaccuuucaaucuaccgcug----------gucuuuc
	
	agagauauguacaauugaguuucagaugaauaaaaucaguucaagcaaagcugaucaaauagccaaacuacauuacauacuaaagcuugguuuggcaagucagaaagucagauggaauuuugagcaucuucucaguccgauggggaaaguuagaugcugacgaagugauuucagggagcaaacuuucuggucgccaucuaacuuuccaccugacaaaccaagccuagaggaaucaggcuc
	.((((.((((.((...((((((((..(((.....(((((((.......)))))))......(((((((((.................)))))))))...........)))..)))))))))).))))..)))).(((....(((((((((((((((.((((..........(((..((....))..))))))).))))))))))))).)).)))......(((((.((....))))))).

##################################################

##################################################
>C17924000.471.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.89950666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugguuguggcuggcugcgaucaucucaucaucauuuac
            +++++-+++++++++++-----+++++++++-++-++++
            +++++-+++++++++++|||||+++++++++|++-++++
    REV:    caucaucgcuggcuggu-----uggaguggu-guuagug
	
	cgugguuguggcuggcugcgaucaucucaucaucauuuaccguguuugugauuguggugagguuggucggucgcuacuaca
	.(((((.(((((((((((.....(((((((((.((.((((.......)))).)))))))))))))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>C17925450.261.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.20	MeanVal:	1.1171615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acagaugcc-ugugaugcugacuuugcugcaauauuagauc
            +++++++++|++-+++--++++--++--++----+++++++
            +++++++++-++|+++-|++++-|++-|++--||+++++++
    REV:    uguuuacgguac-cuga-acugu-acu-ugca--gaucugg
	
	cgggaagauauccaucuuuuauaucagucauugaccauggcuauuggugaugcuauaaaacaucuuccauucagggauguaugucugagggacagccaaggguuuuaugaucuuguuacuacagaugccugugaugcugacuuugcugcaauauuagaucuaaauggucuagacguucaugucaaguccauggcauuuguuccucuccgaggaaggcuguucuugaacuca
	.(((.((((((.(((((((......((((((.....))))))..(((.((((........))))..)))...))))))).)))))).((((((((((.((((((....))))))......(((((((((((.(((..((((..((..((....(((((((.....)))))))..)).)).)))).))))).)))))))))(((((...))))).))))))))))...))).

##################################################

##################################################
>C17925450.340.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.20	MeanVal:	1.1171615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acagaugcc-ugugaugcugacuuugcugcaauauuagauc
            +++++++++|++-+++--++++--++--++----+++++++
            +++++++++-++|+++-|++++-|++-|++--||+++++++
    REV:    uguuuacgguac-cuga-acugu-acu-ugca--gaucugg
	
	uaugucugagggacagccaaggguuuuaugaucuuguuacuacagaugccugugaugcugacuuugcugcaauauuagaucuaaauggucuagacguucaugucaaguccauggcauuuguuccucuccgaggaaggcuguucuugaacucagucauu
	.(((.(((((((((((((.((((((....))))))......(((((((((((.(((..((((..((..((....(((((((.....)))))))..)).)).)))).))))).)))))))))(((((...))))).)))))))).....))))).))).

##################################################

##################################################
>C17930086.289.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.414991333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++--++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++--++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	accagaaacugugcauggaaguaugccucuaucccuugguuaucugcagauaaaaaacugaacaaucuuggcauaugagcagugccuucaccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugca
	..........((((((....(((((((........(((((((((....))))....)))))........)))))))..((.(((....)))..))..)))))).((((((....))))))......(((((((.....(((..((..((((((((((((((.((....)).))))))))))))))..))....)))))))))).

##################################################

##################################################
>C17930086.289.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.282958666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++++++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++++++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	accagaaacugugcauggaaguaugccucuaucccuugguuaucugcagauaaaaaacugaacaaucuuggcauaugagcagugccuucaccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugca
	..........((((((....(((((((........(((((((((....))))....)))))........)))))))..((.(((....)))..))..)))))).((((((....))))))......(((((((.....(((..((((((((((((((((((.((....)).))))))))))))))))))....)))))))))).

##################################################

##################################################
>C17930086.299.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.414991333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++--++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++--++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	gugcauggaaguaugccucuaucccuugguuaucugcagauaaaaaacugaacaaucuuggcauaugagcagugccuucaccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugca
	((((((....(((((((........(((((((((....))))....)))))........)))))))..((.(((....)))..))..)))))).((((((....))))))......(((((((.....(((..((..((((((((((((((.((....)).))))))))))))))..))....)))))))))).

##################################################

##################################################
>C17930086.299.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.282958666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++++++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++++++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	gugcauggaaguaugccucuaucccuugguuaucugcagauaaaaaacugaacaaucuuggcauaugagcagugccuucaccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugca
	((((((....(((((((........(((((((((....))))....)))))........)))))))..((.(((....)))..))..)))))).((((((....))))))......(((((((.....(((..((((((((((((((((((.((....)).))))))))))))))))))....)))))))))).

##################################################

##################################################
>C17930086.301.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	1.028665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcag-ugccuuc-ac-cagcaagugca-cuggcugca---gcugcagcugaca-uagcagaugac
            ++++|++++++-|++|++++---++++|++-++++++|||++++++++++-++|++++--+++++
            ++++-++++++--++-++++---++++-++|++++++---++++++++++|++-++++-|+++++
    REV:    cgucuauggaauuugcgucgaugacgucga-cgacguuaacgacgucgac-gucgucgg-ugcug
	
	gcauggaaguaugccucuaucccuugguuaucugcagauaaaaaacugaacaaucuuggcauaugagcagugccuucaccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaauga
	.(((....(((((((........(((((((((....))))....)))))........)))))))..((((((((((.((((((...((((((.((((((((((((((((.((((((..(((((......))))).)))).))))))))))))...)))))))).))))...)))).))..)))))).))))..))).

##################################################

##################################################
>C17930086.308.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	1.028665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcag-ugccuuc-ac-cagcaagugca-cuggcugca---gcugcagcugaca-uagcagaugac
            ++++|++++++-|++|++++---++++|++-++++++|||++++++++++-++|++++--+++++
            ++++-++++++--++-++++---++++-++|++++++---++++++++++|++-++++-|+++++
    REV:    cgucuauggaauuugcgucgaugacgucga-cgacguuaacgacgucgac-gucgucgg-ugcug
	
	aguaugccucuaucccuugguuaucugcagauaaaaaacugaacaaucuuggcauaugagcagugccuucaccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugca
	.(((((((........(((((((((....))))....)))))........)))))))..((((((((((.((((((...((((((.((((((((((((((((.((((((..(((((......))))).)))).))))))))))))...)))))))).))))...)))).))..)))))).)))).

##################################################

##################################################
>C17930086.308.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.414991333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++--++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++--++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	aguaugccucuaucccuugguuaucugcagauaaaaaacugaacaaucuuggcauaugagcagugccuucaccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugca
	.(((((((........(((((((((....))))....)))))........)))))))...(((((((((.......))).))))))(((((....))))).......(((((((.....(((..((..((((((((((((((.((....)).))))))))))))))..))....)))))))))).

##################################################

##################################################
>C17930086.351.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.414991333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++--++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++--++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	caaucuuggcauaugagcagugccuucaccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauuc
	.((((......((((..(((((((((.......))).))))))(((((....)))))...))))(((((((.....(((..((..((((((((((((((.((....)).))))))))))))))..))....))))))))))....)))).

##################################################

##################################################
>C17930086.351.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.282958666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++++++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++++++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	caaucuuggcauaugagcagugccuucaccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauuc
	.((((......((((..(((((((((.......))).))))))(((((....)))))...))))(((((((.....(((..((((((((((((((((((.((....)).))))))))))))))))))....))))))))))....)))).

##################################################

##################################################
>C17930086.354.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.414991333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++--++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++--++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	ucuuggcauaugagcagugccuucaccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccugguccaagc
	.(((((........(((((((((.......))).))))))..((((..((((((.......(((((((.....(((..((..((((((((((((((.((....)).))))))))))))))..))....))))))))))..(((..((......))..)))))))))..))))...(((..(((((..((((...)))).)))))))).))))).

##################################################

##################################################
>C17930086.354.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.282958666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++++++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++++++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	ucuuggcauaugagcagugccuucaccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccugguccaagc
	.(((((........(((((((((.......))).))))))..((((..((((((.......(((((((.....(((..((((((((((((((((((.((....)).))))))))))))))))))....))))))))))..(((..((......))..)))))))))..))))...(((..(((((..((((...)))).)))))))).))))).

##################################################

##################################################
>C17930086.359.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.414991333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++--++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++--++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	gcauaugagcagugccuucaccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccugguccaagca
	((.......(((((((((.......))).))))))..((((..((((((.......(((((((.....(((..((..((((((((((((((.((....)).))))))))))))))..))....))))))))))..(((..((......))..)))))))))..))))...(((..(((((..((((...)))).)))))))).....)).

##################################################

##################################################
>C17930086.359.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.282958666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++++++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++++++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	gcauaugagcagugccuucaccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccugguccaagca
	((.......(((((((((.......))).))))))..((((..((((((.......(((((((.....(((..((((((((((((((((((.((....)).))))))))))))))))))....))))))))))..(((..((......))..)))))))))..))))...(((..(((((..((((...)))).)))))))).....)).

##################################################

##################################################
>C17930086.366.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	1.028665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcag-ugccuuc-ac-cagcaagugca-cuggcugca---gcugcagcugaca-uagcagaugac
            ++++|++++++-|++|++++---++++|++-++++++|||++++++++++-++|++++--+++++
            ++++-++++++--++-++++---++++-++|++++++---++++++++++|++-++++-|+++++
    REV:    cgucuauggaauuugcgucgaugacgucga-cgacguuaacgacgucgac-gucgucgg-ugcug
	
	agcagugccuucaccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugca
	.((((((((((.((((((...((((((.((((((((((((((((.((((((..(((((......))))).)))).))))))))))))...)))))))).))))...)))).))..)))))).)))).

##################################################

##################################################
>C17930086.366.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.414991333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++--++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++--++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	agcagugccuucaccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugca
	..(((((((((.......))).))))))(((((....))))).......(((((((.....(((..((..((((((((((((((.((....)).))))))))))))))..))....)))))))))).

##################################################

##################################################
>C17930086.367.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.414991333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++--++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++--++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	gcagugccuucaccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccugguccaagca
	.(((((((((.......))).))))))((((((..((((((.......(((((((.....(((..((..((((((((((((((.((....)).))))))))))))))..))....))))))))))..(((..((......))..)))))))))..)))....(((..(((((..((((...)))).))))))))....))).

##################################################

##################################################
>C17930086.367.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.282958666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++++++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++++++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	gcagugccuucaccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccugguccaagca
	.(((((((((.......))).))))))((((((..((((((.......(((((((.....(((..((((((((((((((((((.((....)).))))))))))))))))))....))))))))))..(((..((......))..)))))))))..)))....(((..(((((..((((...)))).))))))))....))).

##################################################

##################################################
>C17930086.370.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.414991333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++--++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++--++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	gugccuucaccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccugguccaagcaa
	.(((....(((.(((..((((..((((((....))))))......(((((((.....(((..((..((((((((((((((.((....)).))))))))))))))..))....))))))))))..(((..((......))..)))..))))..))).........(((((..((((...)))).))))).)))....))).

##################################################

##################################################
>C17930086.370.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.282958666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++++++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++++++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	gugccuucaccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccugguccaagcaa
	.(((....(((.(((..((((..((((((....))))))......(((((((.....(((..((((((((((((((((((.((....)).))))))))))))))))))....))))))))))..(((..((......))..)))..))))..))).........(((((..((((...)))).))))).)))....))).

##################################################

##################################################
>C17930086.375.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.414991333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++--++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++--++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	uucaccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugau
	.(((.((((...(((((((....))).)))))))).....(((((((.....(((..((..((((((((((((((.((....)).))))))))))))))..))....))))))))))...))).

##################################################

##################################################
>C17930086.375.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.282958666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++++++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++++++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	uucaccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugau
	.(((.((((...(((((((....))).)))))))).....(((((((.....(((..((((((((((((((((((.((....)).))))))))))))))))))....))))))))))...))).

##################################################

##################################################
>C17930086.377.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.414991333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++--++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++--++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	caccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccugguc
	.(((.(((..((((..((((((....))))))......(((((((.....(((..((..((((((((((((((.((....)).))))))))))))))..))....))))))))))..(((..((......))..)))..))))..))).........(((((..((((...)))).))))).))).

##################################################

##################################################
>C17930086.377.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.282958666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++++++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++++++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	caccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccugguc
	.(((.(((..((((..((((((....))))))......(((((((.....(((..((((((((((((((((((.((....)).))))))))))))))))))....))))))))))..(((..((......))..)))..))))..))).........(((((..((((...)))).))))).))).

##################################################

##################################################
>C17930086.379.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.414991333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++--++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++--++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	ccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugca
	.((((...(((((((....))).)))))))).....(((((((.....(((..((..((((((((((((((.((....)).))))))))))))))..))....)))))))))).

##################################################

##################################################
>C17930086.379.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.282958666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++++++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++++++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	ccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugca
	.((((...(((((((....))).)))))))).....(((((((.....(((..((((((((((((((((((.((....)).))))))))))))))))))....)))))))))).

##################################################

##################################################
>C17930086.379.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.414991333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++--++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++--++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	ccagcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugca
	...((....))...((((((....))))))......(((((((.....(((..((..((((((((((((((.((....)).))))))))))))))..))....)))))))))).

##################################################

##################################################
>C17930086.381.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.414991333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++--++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++--++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	agcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccuggu
	.(((..((((..((((((....))))))......(((((((.....(((..((..((((((((((((((.((....)).))))))))))))))..))....))))))))))..(((..((......))..)))..))))..)))....(((..(((((..((((...)))).)))))))).

##################################################

##################################################
>C17930086.381.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.282958666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++++++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++++++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	agcaagugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccuggu
	.(((..((((..((((((....))))))......(((((((.....(((..((((((((((((((((((.((....)).))))))))))))))))))....))))))))))..(((..((......))..)))..))))..)))....(((..(((((..((((...)))).)))))))).

##################################################

##################################################
>C17930086.386.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.414991333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++--++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++--++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	gugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccugguccaagcaa
	.(((..(((.((((..((((((.......(((((((.....(((..((..((((((((((((((.((....)).))))))))))))))..))....))))))))))..(((..((......))..)))))))))..))))...(((..(((((..((((...)))).)))))))).))).))).

##################################################

##################################################
>C17930086.386.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.282958666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++++++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++++++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	gugcacuggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccugguccaagcaa
	.(((..(((.((((..((((((.......(((((((.....(((..((((((((((((((((((.((....)).))))))))))))))))))....))))))))))..(((..((......))..)))))))))..))))...(((..(((((..((((...)))).)))))))).))).))).

##################################################

##################################################
>C17930086.392.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.414991333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++--++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++--++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	uggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugca
	.((((((....))))))......(((((((.....(((..((..((((((((((((((.((....)).))))))))))))))..))....)))))))))).

##################################################

##################################################
>C17930086.392.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.282958666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++++++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++++++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	uggcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugca
	.((((((....))))))......(((((((.....(((..((((((((((((((((((.((....)).))))))))))))))))))....)))))))))).

##################################################

##################################################
>C17930086.394.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.414991333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++--++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++--++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	gcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccugguccaagca
	((((((..((((((.......(((((((.....(((..((..((((((((((((((.((....)).))))))))))))))..))....))))))))))..(((..((......))..)))))))))..)))....(((..(((((..((((...)))).))))))))....))).

##################################################

##################################################
>C17930086.394.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.282958666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++++++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++++++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	gcugcagcugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccugguccaagca
	((((((..((((((.......(((((((.....(((..((((((((((((((((((.((....)).))))))))))))))))))....))))))))))..(((..((......))..)))))))))..)))....(((..(((((..((((...)))).))))))))....))).

##################################################

##################################################
>C17930086.401.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.414991333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++--++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++--++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	cugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccugguccaagcaa
	.((((((.......(((((((.....(((..((..((((((((((((((.((....)).))))))))))))))..))....))))))))))..(((..((......))..)))))))))..(((..(((....(((((..((((...)))).))))).)))....))).

##################################################

##################################################
>C17930086.401.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.282958666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++++++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++++++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	cugcagcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccugguccaagcaa
	.((((((.......(((((((.....(((..((((((((((((((((((.((....)).))))))))))))))))))....))))))))))..(((..((......))..)))))))))..(((..(((....(((((..((((...)))).))))).)))....))).

##################################################

##################################################
>C17930086.405.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.414991333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++--++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++--++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	agcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccugguccaagcaa
	.((.(((((.(((((((.....(((..((..((((((((((((((.((....)).))))))))))))))..))....))))))))))....((((.......)))).)))))))...(((..(((....(((((..((((...)))).))))).)))....))).

##################################################

##################################################
>C17930086.405.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.282958666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++++++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++++++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	agcugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccugguccaagcaa
	.((.(((((.(((((((.....(((..((((((((((((((((((.((....)).))))))))))))))))))....))))))))))....((((.......)))).)))))))...(((..(((....(((((..((((...)))).))))).)))....))).

##################################################

##################################################
>C17930086.408.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.414991333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++--++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++--++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	ugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccugguccaagcaa
	.(((((.(((((((.....(((..((..((((((((((((((.((....)).))))))))))))))..))....))))))))))....((((.......)))).))))).....(((..(((....(((((..((((...)))).))))).)))....))).

##################################################

##################################################
>C17930086.408.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.282958666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++++++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++++++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	ugacauagcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccugguccaagcaa
	.(((((.(((((((.....(((..((((((((((((((((((.((....)).))))))))))))))))))....))))))))))....((((.......)))).))))).....(((..(((....(((((..((((...)))).))))).)))....))).

##################################################

##################################################
>C17930086.414.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.414991333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++--++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++--++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	agcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccugguccaagcaa
	.(((((((.....(((..((..((((((((((((((.((....)).))))))))))))))..))....))))))))))..(((..((......))..)))........(((..(((....(((((..((((...)))).))))).)))....))).

##################################################

##################################################
>C17930086.414.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.282958666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagaugacuucccugu--cguggcugcugcagcugcagc
            +++++++-----+++--||++++++++++++++++++-++
            +++++++|||||+++----++++++++++++++++++-++
    REV:    cgucuau-----ggaauuugcgucgaugacgucgacgacg
	
	agcagaugacuucccugucguggcugcugcagcugcagcaauugcagcagcugcaguagcugcguuuaagguaucugcaaaugauucaauguagauccauguugcaaaugcauacccauuggggaauggccaacggcucuccccugguccaagcaa
	.(((((((.....(((..((((((((((((((((((.((....)).))))))))))))))))))....))))))))))..(((..((......))..)))........(((..(((....(((((..((((...)))).))))).)))....))).

##################################################

##################################################
>C17932292.305.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.794624333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauugcugcucuguuguucuuccgauac-uuggua-cuucccaaacuu
            +++--++++--++++----++++--+++|++-++-|++++++++++++
            +++--++++--++++-|||++++--+++-++-++--++++++++++++
    REV:    uuggagacggaacgaa---agggagauguagguagagaaggguuugga
	
	gaauugcugcucuguuguucuuccgauacuugguacuucccaaacuuguaaagagguugcgucuucuuuuacugauggugguguagaaccagugguuguggugcugcuggcacugcaacacagaacagcauuuccuuucuugcugugaugaauccgugcaguuguggaaacgucaugucuccuucugaugugaagaucgagugugaaagguuuugauaaagaggaagagguuugggaagagauggauguagagggaaagcaaggcagagguu
	.(((..((((..((((....((((..(((((.((.((((((((((((....(((.((.((((.((((...((((((((((((.....))))...((((..((((.....))))..)))).((..((((((..........))))))..))...)))).))))...)))))))).)).))).(((((..(((.((((((..........)))))).))).)))))...))))))))))))..)).)).)))..)))).))))..))))..)))

##################################################

##################################################
>C17932292.305.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.794624333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauugcugcucuguuguucuuccgauac-uuggua-cuucccaaacuu
            +++--++++--++++----++++--+++|++-++-|++++++++++++
            +++--++++--++++-|||++++--+++-++-++--++++++++++++
    REV:    uuggagacggaacgaa---agggagauguagguagagaaggguuugga
	
	gaauugcugcucuguuguucuuccgauacuugguacuucccaaacuuguaaagagguugcgucuucuuuuacugauggugguguagaaccagugguuguggugcugcuggcacugcaacacagaacagcauuuccuuucuugcugugaugaauccgugcaguuguggaaacgucaugucuccuucugaugugaagaucgagugugaaagguuuugauaaagaggaagagguuugggaagagauggauguagagggaaagcaaggcagagguu
	.(((..((((..((((....((((..(((((.((.((((((((((((....(((.((.((((.((((...((((((((((((.....))))...((((((((((.....)))))))))).((..((((((..........))))))..))...)))).))))...)))))))).)).))).(((((..(((.((((((..........)))))).))).)))))...))))))))))))..)).)).)))..)))).))))..))))..)))

##################################################

##################################################
>C17937656.256.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.01	MeanVal:	1.80904583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguucc
            ++--++++----+++++++------++++++++++------++-----++++-+++---+++++++
            ++--++++----+++++++----||++++++++++-----|++-||||++++-+++-||+++++++
    REV:    uguggguugucuucgucgguaaa--gaaggaggagaauau-guu----aagguuugg--aacgagg
	
	guuuccaacucacucacuggcagauuuuuaacggcaauaccaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagaggaggaagaaauggcugcuucuguugggugugauugggguaucugguuauggugcuuacaagguuuauaaucugccuuccgugacgaggaagcg
	((((((...((((.....((((((((...(((((((..((((.((((((.(((((........)))))..((..((((....(((((((......((((((((((......((.....((((.(((...((((((((((.((((.(((((((((((.(((.....)))))))))))))).)))).))).........(((....)))....))))))).))).)))).)).....))))))))))....)))))))....))))..))...))))))...)))).....))))......)))...))))))))....))))...)))))).

##################################################

##################################################
>C17937656.256.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.01	MeanVal:	1.80904583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguucc
            ++--++++----+++++++------++++++++++------++-----++++-+++---+++++++
            ++--++++----+++++++----||++++++++++-----|++-||||++++-+++-||+++++++
    REV:    uguggguugucuucgucgguaaa--gaaggaggagaauau-guu----aagguuugg--aacgagg
	
	guuuccaacucacucacuggcagauuuuuaacggcaauaccaaacccuaggaggaauuccugauccucggaucucuaaacuuggcagcugacgaguuuccucuuugguccucauuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagaggaggaagaaauggcugcuucuguugggugugauugggguaucugguuauggugcuuacaagguuuauaaucugccuuccgugacgaggaagcg
	((((((...((((.....((((((((...(((((((..((((.((((((.(((((........)))))..((..((((....(((((((......((((((((((......((.....((((.(((...((((((((((.((((.((((((((..((.((.....))))..)))))))).)))).))).........(((....)))....))))))).))).)))).)).....))))))))))....)))))))....))))..))...))))))...)))).....))))......)))...))))))))....))))...)))))).

##################################################

##################################################
>C17937656.369.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.577882666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuguuccccgacggagcuccagcguugccaa
            +++++-++++-++++-+++++++++++-+++
            +++++-++++-++++-+++++++++++|+++
    REV:    gguaaugggcagcuuggaggucgcggu-guu
	
	uuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagaggaggaag
	.(((((((((......(((((.((((.((((.(((((((((((.(((.....)))))))))))))).)))).)))).))))).(((((.....((......)).....))))).........))))))))).

##################################################

##################################################
>C17937656.369.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	0.655776	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuguuccccgacggagcuccagcguugccaa
            +++++-++++-++++-++++++++--++-++
            +++++-++++-++++-++++++++--++|++
    REV:    gguaaugggcagcuuggaggucgcggug-uu
	
	uuucuuucucaauaaauuguuccccgacggagcuccagcguugccaauuuauuuguggcgcuggagguucgacggguaauggaucuaguaauggugaaggagcaagguuuggaauuguauaagaggaggaag
	.(((((((((......(((((.((((.((((.((((((((..((.((.....))))..)))))))).)))).)))).))))).(((((.....((......)).....))))).........))))))))).

##################################################

##################################################
>C17939998.215.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.94	MeanVal:	1.897132	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacca-uaccaaa----gugcaccguacaaa--guuauacagugcau
            ++++--|+++++--||||+++++++++-++--||+++++---++++++
            ++++---+++++------+++++++++-++----+++++|||++++++
    REV:    caugaaagugguacauacuacguggcacguggaacaaua---cacgug
	
	agguucaugguaccaaguugcauggaggaaaugcaauguaccaagguaccauaccaaagugcaccguacaaaguuauacagugcauaguagaagugcacauaacaaggugcacggugcaucauacauggugaaaguacauccuaccaaggagcauggugcaugcuacaugcugcauggugaaauuggaccauaccaaggggcaugaugcacgguguaagugaaugauaaaguucaauucaccacauucauuguucucauuuaagcgacacuccaugcagu
	.(((.......)))...((((((((((.....((.((((((((..((((..(((((..(((((((((.((..(((((...((((((.......)))))))))))....)).)))))))))......)))))...)))).((((....))))...))))))))))....((((((((.(((...((((......))))....))).))))..((((....(((((......)))))...))))....................))))...)))))))))).

##################################################

##################################################
>C17939998.231.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.94	MeanVal:	1.897132	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacca-uaccaaa----gugcaccguacaaa--guuauacagugcau
            ++++--|+++++--||||+++++++++-++--||+++++---++++++
            ++++---+++++------+++++++++-++----+++++|||++++++
    REV:    caugaaagugguacauacuacguggcacguggaacaaua---cacgug
	
	guugcauggaggaaaugcaauguaccaagguaccauaccaaagugcaccguacaaaguuauacagugcauaguagaagugcacauaacaaggugcacggugcaucauacauggugaaaguacauccuaccaaggagcauggugcaugcuacaugcugcauggugaaauuggaccauaccaaggggcaugaugcacgguguaagugaaugauaaaguucaauucaccacauucauuguucucauuuaagcgacacuccaugcagu
	.((((((((((.....((.((((((((..((((..(((((..(((((((((.((..(((((...((((((.......)))))))))))....)).)))))))))......)))))...)))).((((....))))...))))))))))....((((((((.(((...((((......))))....))).))))..((((....(((((......)))))...))))....................))))...)))))))))).

##################################################

##################################################
>C17943070.252.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.0889459999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugugcacagugcauggugcauggugcgugguggaag--uucaucguaccacgauacagagugu
            +++++++-++-+++-++++++++++++--++++---||+++-++---++++-++-++--++++
            +++++++|++-+++-++++++++++++--++++-----+++|++--|++++-++-++--++++
    REV:    acgcgug-caggugguauguaucaugugguaccauaaaaag-ggaa-ggugguacguaacacg
	
	augugcacagugcauggugcauggugcgugguggaaguucaucguaccacgauacagaguguauguuaaaagugcaccauacuuagacguaaaguggaaaguggacuauggaagugcaccauaccaaggugcacuaggcauaguggaagugcaacauaccaaagugcacagcgcacaaugcaugguggaagggaaaaauaccaugguguacuauguaugguggacgugcgcaa
	.(((((((.((.(((.((((((((((((..((((...(((.((...((((.((.((..((((............(((..(((......)))..)))....(((.(((.(((.((((((((.......))))))))..((((.......))))......))).))).)))...))))..)).)).))))..))))).....))))..)))))))))))).))).))))))))).

##################################################

##################################################
>C17944466.443.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	0.44668	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaagcaguga-----uccaagauacu---cagcugaaggc------ugcagaauaua--cu-gauaugacucggccuugcc
            ++++++-++++|||||+++++++----|||++++++--+++||||||++++++-----||++|++++-+++++-++++++++
            ++++++-++++-----+++++++-------++++++||+++------++++++-------++-++++-+++++|++++++++
    REV:    gguucgguacuucuacagguuuucuuuauuguugac--ccguaauauacguuucagcuaggaccugucuugag-cggaacgg
	
	uccaagcagugauccaagauacucagcugaaggcugcagaauauacugauaugacucggccuugccagcaagggcaaggcgaguucuguccaggaucgacuuugcauauaaugcccaguuguuauuucuuuuggacaucuucauggcuuggu
	.((((((.(((((((((((....((((((..(((((((((.....((((((.(((((.((((((((......))))))))))))).)))).)).......))))))......))))))))).......))))))).....)))).)))))).

##################################################

##################################################
>C17947118.513.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	0.16967	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagua--auugcuaaagugagguggauggugaugugucacucuuuuagc
            +++++||++++++++-------++++-++++-++++-+++-++++++++
            +++++--++++++++--|||||++++-++++|++++|+++-++++++++
    REV:    aucguucuaacgauuaa-----aucuuucgc-auac-guguggggauug
	
	cuaguaauugcuaaagugagguggauggugaugugucacucuuuuagcaauuguuaggggugugcauacgcuuucuaaauuagcaaucuugcuaa
	.(((((((((((((.......((((.((((.((((.(((.((((((((....)))))))).))))))))))).))))..))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>C17947118.513.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0.1765555	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagua--auugcuaaagugagguggauggugaugugucacucuuuuagc
            +++++||++++++++-------++++-++++-++++-+++-++--++++
            +++++--++++++++--|||||++++-++++|++++|+++-++--++++
    REV:    aucguucuaacgauuaa-----aucuuucgc-auac-guguggggauug
	
	cuaguaauugcuaaagugagguggauggugaugugucacucuuuuagcaauuguuaggggugugcauacgcuuucuaaauuagcaaucuugcuaa
	.(((((((((((((.......((((.((((.((((.(((.((..((((....))))..)).))))))))))).))))..))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>C17947118.518.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	0.1663095	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auugcuaaagugagguggauggugaugugucacucuuuuagc
            ++++++++-------++++-++++-++++-+++-++++++++
            ++++++++--|||||++++-++++|++++|+++-++++++++
    REV:    uaacgauuaa-----aucuuucgc-auac-guguggggauug
	
	aauugcuaaagugagguggauggugaugugucacucuuuuagcaauuguuaggggugugcauacgcuuucuaaauuagcaauc
	.((((((((.......((((.((((.((((.(((.((((((((....)))))))).))))))))))).))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>C17947118.518.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	0.1744875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auugcuaaagugagguggauggugaugugucacucuuuuagc
            ++++++++-------++++-++++-++++-+++-++--++++
            ++++++++--|||||++++-++++|++++|+++-++--++++
    REV:    uaacgauuaa-----aucuuucgc-auac-guguggggauug
	
	aauugcuaaagugagguggauggugaugugucacucuuuuagcaauuguuaggggugugcauacgcuuucuaaauuagcaauc
	.((((((((.......((((.((((.((((.(((.((..((((....))))..)).))))))))))).))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>C17953616.177.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.86	MeanVal:	6.96452266666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuugaugcuacagucuugcuuaguguuguauauuguuguu-ac----uuucaggu
            +++++----+++++++++----+++-+++++++++-++++|++||||++++++++
            +++++--||+++++++++----+++-+++++++++|++++-++----++++++++
    REV:    gaacucu--uguuagaauuugguaccacguauaac-acgacugccgaaggguuca
	
	aaucgguuauuacuugaugcuacagucuugcuuaguguuguauauuguuguuacuuucagguacagacuugggaagccgucagcacaauaugcaccaugguuuaagauuguucucaagacagcaaaacucggaauuagcauuaucucauuauuaaaggagcaaagucgaguaucgaaacuuucuuuugcagaaguaguuaagaaaguuucggaguucaagaaggauaaugauggcuauauuuccucugacguggccguugcugagagauuugcuguugugcaugggcagauacuaguacaacucuuugcugaauuuccugaug
	.(((((......(((((....(((((((((....(((.(((((((((.((((((((((((((....))))))))....)).))))))))))))).)))....)))))))))..))))).(((((((..........((((..(((((....................(((..(((((((((((((((((....))))..)))))))))))))..)))............((((((((..((......))..)))))))).....))))).))))(((((((.(((.......))))))))))..)))))))......))))).

##################################################

##################################################
>C17953616.177.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.86	MeanVal:	6.96452266666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuugaugcuacagucuugcuuaguguuguauauuguuguu-ac----uuucaggu
            +++++----+++++++++----+++-+++++++++-++++|++||||++++++++
            +++++--||+++++++++----+++-+++++++++|++++-++----++++++++
    REV:    gaacucu--uguuagaauuugguaccacguauaac-acgacugccgaaggguuca
	
	aaucgguuauuacuugaugcuacagucuugcuuaguguuguauauuguuguuacuuucagguacagacuugggaagccgucagcacaauaugcaccaugguuuaagauuguucucaagacagcaaaacucggaauuagcauuaucucauuauuaaaggagcaaagucgaguaucgaaacuuucuuuugcagaaguaguuaagaaaguuucggaguucaagaaggauaaugauggcuauauuuccucugacguggccguugcugagagauuugcuguugugcaugggcagauacuaguacaacucuuugcugaauuuccugaug
	.(((((......(((((....(((((((((....(((.(((((((((.((((((((((((((....))))))))....)).))))))))))))).)))....)))))))))..))))).(((((((..........((((..(((((....................(((..(((((((((((((((((....))))..)))))))))))))..)))........((..((((((((..((......))..))))))))..)).))))).))))(((((((.(((.......))))))))))..)))))))......))))).

##################################################

##################################################
>C17953616.188.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.86	MeanVal:	6.96452266666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuugaugcuacagucuugcuuaguguuguauauuguuguu-ac----uuucaggu
            +++++----+++++++++----+++-+++++++++-++++|++||||++++++++
            +++++--||+++++++++----+++-+++++++++|++++-++----++++++++
    REV:    gaacucu--uguuagaauuugguaccacguauaac-acgacugccgaaggguuca
	
	acuugaugcuacagucuugcuuaguguuguauauuguuguuacuuucagguacagacuugggaagccgucagcacaauaugcaccaugguuuaagauuguucucaagacagcaaaacucggaauuagcauuaucucauuauuaaaggagcaaagucgaguaucgaaacuuucuuuugcagaaguaguuaagaaaguuucggaguucaagaaggauaaugauggcuauauuuccucugacguggccguugcugagagauuugcuguugugcaugggcagauacuaguacaacucuuugcuga
	.(((((....(((((((((....(((.(((((((((.((((((((((((((....))))))))....)).))))))))))))).)))....)))))))))..))))).(((((((..........((((..(((((....................(((..(((((((((((((((((....))))..)))))))))))))..)))............((((((((..((......))..)))))))).....))))).))))(((((((.(((.......))))))))))..))))))).

##################################################

##################################################
>C17953616.188.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.86	MeanVal:	6.96452266666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuugaugcuacagucuugcuuaguguuguauauuguuguu-ac----uuucaggu
            +++++----+++++++++----+++-+++++++++-++++|++||||++++++++
            +++++--||+++++++++----+++-+++++++++|++++-++----++++++++
    REV:    gaacucu--uguuagaauuugguaccacguauaac-acgacugccgaaggguuca
	
	acuugaugcuacagucuugcuuaguguuguauauuguuguuacuuucagguacagacuugggaagccgucagcacaauaugcaccaugguuuaagauuguucucaagacagcaaaacucggaauuagcauuaucucauuauuaaaggagcaaagucgaguaucgaaacuuucuuuugcagaaguaguuaagaaaguuucggaguucaagaaggauaaugauggcuauauuuccucugacguggccguugcugagagauuugcuguugugcaugggcagauacuaguacaacucuuugcuga
	.(((((....(((((((((....(((.(((((((((.((((((((((((((....))))))))....)).))))))))))))).)))....)))))))))..))))).(((((((..........((((..(((((....................(((..(((((((((((((((((....))))..)))))))))))))..)))........((..((((((((..((......))..))))))))..)).))))).))))(((((((.(((.......))))))))))..))))))).

##################################################

##################################################
>C17955982.380.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	0.653176333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucuggcagaauaagagg--augaguuagacuuagugguuagcu
            +++++++++++++-++++-||++-+++++--++++--++++-+++
            +++++++++++++|++++---++-+++++-|++++||++++-+++
    REV:    gaagaccgucuug-ucuuaggugguuagug-gagu--ucaaacga
	
	uuuucuggcagaauaagaggaugaguuagacuuagugguuagcuaaucucagcaaacuugaggugauugguggauucuguucugccagaagu
	.(((((((((((((.((((.((.(((((..((((..((((.(((......))).)))))))).))))).))...))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>C17962192.538.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	1.386343	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcuacuggugga-uugagaauguuaugguggaggggugguaaacuuucc
            +++--+++++++-|+++-+++-++++-+++-++++++++--+++++++++
            +++||+++++++--+++|+++|++++|+++-++++++++||+++++++++
    REV:    acg--gaucgucggaac-cuu-cggu-ucaacucuccau--uuuggaagg
	
	augcuacugguggauugagaauguuaugguggaggggugguaaacuuucccguaaauuauucaguuggaagguuuuaccucucaacuuggcuuccaaggcugcuaggcaa
	.(((..(((((((.(((.(((.((((.(((.((((((((..(((((((((................))))))))))))))))).)))))))))))))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>C17962192.543.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	1.74012533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuggugga-uugagaauguuaugguggaggggugguaaacuuucc
            +++++++-|+++-+++-++++-+++-++++++++--+++++++++
            +++++++--+++|+++|++++|+++-++++++++||+++++++++
    REV:    gaucgucggaac-cuu-cggu-ucaacucuccau--uuuggaagg
	
	acugguggauugagaauguuaugguggaggggugguaaacuuucccguaaauuauucaguuggaagguuuuaccucucaacuuggcuuccaaggcugcuagg
	.(((((((.(((.(((.((((.(((.((((((((..(((((((((................))))))))))))))))).)))))))))))))..))))))).

##################################################

##################################################
>C17962266.160.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	2.117553	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuggaggaggagg--ugau----cgggugaagaggaagaguaauuggu--uggucu
            ++--+++++++++--||++++||||+++++---+++++++++-++++++-||++-+++
            ++--+++++++++----++++----+++++---+++++++++|++++++---++-+++
    REV:    uuuuuuucuuucuauaaacuguuuuguucaauguuuuuuuuu-uuaauuuuugugaga
	
	cgauugguaggccggagauuucaaauuuucagucuccgguggguuugacuucggagaagagagaauuucgaaggcgaugauaaccgaggggauuggaggaggaggugaucgggugaagaggaagaguaauugguuggucuauccaaagaguguuuuuaauuuuuuuuuuuguaacuuguuuugucaaauaucuuucuuuuuuuggguuaacguggcucucaucuugguugaugaugaugacgggacauuguauuuccaucaauguuauucuuuuguagugucuucauaacguuuuuuuuuucucuuuuccgaaaacuauaccauuuaucuucaucaaucu
	.(((((((..((((((((((..........)))))))))).(((.....((((((((((((((((....(((((((....(((((((((.((..(((((((((..(((((((((...(((((((((.((((((.((.(((......))).))...)))))))))))))))...)))))....))))....)))))))))..))(((((.....)))))...)))))))))...((((.(((..(((((((.........)))))))...((.....)).))).))))..))))))).))))))))))))))))......)))..........))))))).

##################################################

##################################################
>C17962266.160.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	2.274759	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggcgaugauaaccgaggggauuggaggaggaggugau----cgggugaagaggaagaguaauuggu--uggucu
            ++--++-+++-+++++-++--++--++++++-----++++||||+++++---+++++++++-++++++-||++-+++
            ++--++-+++-+++++-++--++-|++++++----|++++----+++++---+++++++++|++++++---++-+++
    REV:    cucucggugcaauuggguuuuuuu-cuuucuauaa-acuguuuuguucaauguuuuuuuuu-uuaauuuuugugaga
	
	cgauugguaggccggagauuucaaauuuucagucuccgguggguuugacuucggagaagagagaauuucgaaggcgaugauaaccgaggggauuggaggaggaggugaucgggugaagaggaagaguaauugguuggucuauccaaagaguguuuuuaauuuuuuuuuuuguaacuuguuuugucaaauaucuuucuuuuuuuggguuaacguggcucucaucuugguugaugaugaugacgggacauuguauuuccaucaauguuauucuuuuguagugucuucauaacguuuuuuuuuucucuuuuccgaaaacuauaccauuuaucuucaucaaucu
	.(((((((..((((((((((..........)))))))))).(((.....((((((((((((((((....((..((.(((.(((((.((..((..((((((.....(((((((((...(((((((((.((((((.((.(((......))).))...)))))))))))))))...)))))....))))....)))))).))..)).))))).))).))..))......(((.((((.(((.(((((((((((.........)))))))......))))...))).))))))).......))))))))))))))))......)))..........))))))).

##################################################

##################################################
>C17962266.160.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	2.176062	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggcgaugauaaccgaggggauuggaggaggaggugau----cgggugaagaggaagaguaauuggu--uggucu
            ++--++-+++-+++++-++++++--++++++-----++++||||+++++---+++++++++-++++++-||++-+++
            ++--++-+++-+++++-++++++-|++++++----|++++----+++++---+++++++++|++++++---++-+++
    REV:    cucucggugcaauuggguuuuuuu-cuuucuauaa-acuguuuuguucaauguuuuuuuuu-uuaauuuuugugaga
	
	cgauugguaggccggagauuucaaauuuucagucuccgguggguuugacuucggagaagagagaauuucgaaggcgaugauaaccgaggggauuggaggaggaggugaucgggugaagaggaagaguaauugguuggucuauccaaagaguguuuuuaauuuuuuuuuuuguaacuuguuuugucaaauaucuuucuuuuuuuggguuaacguggcucucaucuugguugaugaugaugacgggacauuguauuuccaucaauguuauucuuuuguagugucuucauaacguuuuuuuuuucucuuuuccgaaaacuauaccauuuaucuucaucaaucu
	.(((((((..((((((((((..........)))))))))).(((.....((((((((((((((((....((..((.(((.(((((.((((((..((((((.....(((((((((...(((((((((.((((((.((.(((......))).))...)))))))))))))))...)))))....))))....)))))).)))))).))))).))).))..))......(((.((((.(((.(((((((((((.........)))))))......))))...))).))))))).......))))))))))))))))......)))..........))))))).

##################################################

##################################################
>C17962266.169.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	2.117553	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuggaggaggagg--ugau----cgggugaagaggaagaguaauuggu--uggucu
            ++--+++++++++--||++++||||+++++---+++++++++-++++++-||++-+++
            ++--+++++++++----++++----+++++---+++++++++|++++++---++-+++
    REV:    uuuuuuucuuucuauaaacuguuuuguucaauguuuuuuuuu-uuaauuuuugugaga
	
	ggccggagauuucaaauuuucagucuccgguggguuugacuucggagaagagagaauuucgaaggcgaugauaaccgaggggauuggaggaggaggugaucgggugaagaggaagaguaauugguuggucuauccaaagaguguuuuuaauuuuuuuuuuuguaacuuguuuugucaaauaucuuucuuuuuuuggguuaacguggcucucaucuugguugaugaugaugacgggacauuguauuuccaucaauguuauucuuuuguagugucuucauaacguuuuuuuuuucucuuuuccgaaaacuauacca
	.((((((((((..........)))))))))).(((.....((((((((((((((((....(((((((....(((((((((.((..(((((((((..(((((((((...(((((((((.((((((.((.(((......))).))...)))))))))))))))...)))))....))))....)))))))))..))(((((.....)))))...)))))))))...((((.(((..(((((((.........)))))))...((.....)).))).))))..))))))).))))))))))))))))......))).

##################################################

##################################################
>C17962266.169.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	2.274759	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggcgaugauaaccgaggggauuggaggaggaggugau----cgggugaagaggaagaguaauuggu--uggucu
            ++--++-+++-+++++-++--++--++++++-----++++||||+++++---+++++++++-++++++-||++-+++
            ++--++-+++-+++++-++--++-|++++++----|++++----+++++---+++++++++|++++++---++-+++
    REV:    cucucggugcaauuggguuuuuuu-cuuucuauaa-acuguuuuguucaauguuuuuuuuu-uuaauuuuugugaga
	
	ggccggagauuucaaauuuucagucuccgguggguuugacuucggagaagagagaauuucgaaggcgaugauaaccgaggggauuggaggaggaggugaucgggugaagaggaagaguaauugguuggucuauccaaagaguguuuuuaauuuuuuuuuuuguaacuuguuuugucaaauaucuuucuuuuuuuggguuaacguggcucucaucuugguugaugaugaugacgggacauuguauuuccaucaauguuauucuuuuguagugucuucauaacguuuuuuuuuucucuuuuccgaaaacuauacca
	.((((((((((..........)))))))))).(((.....((((((((((((((((....((..((.(((.(((((.((..((..((((((.....(((((((((...(((((((((.((((((.((.(((......))).))...)))))))))))))))...)))))....))))....)))))).))..)).))))).))).))..))......(((.((((.(((.(((((((((((.........)))))))......))))...))).))))))).......))))))))))))))))......))).

##################################################

##################################################
>C17962266.169.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	2.176062	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggcgaugauaaccgaggggauuggaggaggaggugau----cgggugaagaggaagaguaauuggu--uggucu
            ++--++-+++-+++++-++++++--++++++-----++++||||+++++---+++++++++-++++++-||++-+++
            ++--++-+++-+++++-++++++-|++++++----|++++----+++++---+++++++++|++++++---++-+++
    REV:    cucucggugcaauuggguuuuuuu-cuuucuauaa-acuguuuuguucaauguuuuuuuuu-uuaauuuuugugaga
	
	ggccggagauuucaaauuuucagucuccgguggguuugacuucggagaagagagaauuucgaaggcgaugauaaccgaggggauuggaggaggaggugaucgggugaagaggaagaguaauugguuggucuauccaaagaguguuuuuaauuuuuuuuuuuguaacuuguuuugucaaauaucuuucuuuuuuuggguuaacguggcucucaucuugguugaugaugaugacgggacauuguauuuccaucaauguuauucuuuuguagugucuucauaacguuuuuuuuuucucuuuuccgaaaacuauacca
	.((((((((((..........)))))))))).(((.....((((((((((((((((....((..((.(((.(((((.((((((..((((((.....(((((((((...(((((((((.((((((.((.(((......))).))...)))))))))))))))...)))))....))))....)))))).)))))).))))).))).))..))......(((.((((.(((.(((((((((((.........)))))))......))))...))).))))))).......))))))))))))))))......))).

##################################################

##################################################
>C17964442.357.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	4.236243	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagguuaagauggauaaauuacuugaggcc-----------ggaucucaaaa--gaggg-agcuucu
            +++++---++++-++-+++++++++--+++|||||||||||+++--++++--||+++++|+++++++
            +++++--|++++-++|+++++++++--+++-----------+++--++++----+++++-+++++++
    REV:    auucgua-cuacgug-uuaauggauaacgguucuuaccacaccucaaguuauuauucccgucgaaga
	
	aaucugugcuuauagagaggauaaucauuccguuuuugaaaauuucuugauuuuuuuaacaggaauucagagaugcgggaagaguuguagguuaagauggauaaauuacuugaggccggaucucaaaagagggagcuucucuccacaagaagcugcccuuauuauugaacuccacaccauucuuggcaauagguaauugugcaucaugcuuaauaaaauugauuaauaguuuguuaauggcucuaguuauaauuagugaaugauuucauauugaugaugauucagaugggcucagau
	.(((((.((((((.....((((.(((((((((((((((((...((((((..........)))))))))))))..))))..((((((.(((((...((((.((.(((((((((..((((((..((((..((((((((((((.......))))))).)))))....))))..)))...........)))..))))))))))).))))..))))).........((((((.....))))))))))))...........(((((....)))))...)))))).))))..)))))).)))))

##################################################

##################################################
>C17964442.357.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	4.236243	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagguuaagauggauaaauuacuugaggcc-----------ggaucucaaaa--gaggg-agcuucu
            +++++---++++-++-+++++++++--+++|||||||||||+++--++++--||+++++|+++++++
            +++++--|++++-++|+++++++++--+++-----------+++--++++----+++++-+++++++
    REV:    auucgua-cuacgug-uuaauggauaacgguucuuaccacaccucaaguuauuauucccgucgaaga
	
	aaucugugcuuauagagaggauaaucauuccguuuuugaaaauuucuugauuuuuuuaacaggaauucagagaugcgggaagaguuguagguuaagauggauaaauuacuugaggccggaucucaaaagagggagcuucucuccacaagaagcugcccuuauuauugaacuccacaccauucuuggcaauagguaauugugcaucaugcuuaauaaaauugauuaauaguuuguuaauggcucuaguuauaauuagugaaugauuucauauugaugaugauucagaugggcucagau
	.(((((.((((((.....((((.(((((((((((((((((...((((((.((.....)))))))))))))))..))))..((((((.(((((...((((.((.(((((((((..((((((..((((..((((((((((((.......))))))).)))))....))))..)))...........)))..))))))))))).))))..))))).........((((((.....))))))))))))...........(((((....)))))...)))))).))))..)))))).)))))

##################################################

##################################################
>C17968502.399.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	2.1216025	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuugagcagccuuccaaguucagcacuuuuggaacucucag--uc
            ++++++++++-----------+++++-++--+++++++++--||++
            ++++++++++--|||||||||+++++-++--+++++++++----++
    REV:    uagauucgucuu---------gucguuagucccuugaggggugaag
	
	cauuugagcagccuuccaaguucagcacuuuuggaacucucagucuggaaauugaaguggggaguucccugauugcuguucugcuuagauu
	.((((((((((...........(((((.((..(((((((((..((........))....)))))))))..)).)))))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>C17971174.260.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	acuugcuucgaaaaucguccaaggacuuaggcagucgucugaggggcaaagcucucauggcuuugcuuagcauggccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggcaggca
	.((((...((.....))..))))..(((((((....))))))).(((((((((.....)))))))))..((...((((.(((((((((((.....(((..(((..((((((((..(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))).)))).)))..)))....))))))).))))....))))..)).

##################################################

##################################################
>C17971174.260.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	acuugcuucgaaaaucguccaaggacuuaggcagucgucugaggggcaaagcucucauggcuuugcuuagcauggccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggcaggca
	.((((...((.....))..))))..(((((((....))))))).(((((((((.....)))))))))..((...((((.(((((((((((...(((((..(((..((((((((..(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))).)))).)))..))).)).))))))).))))....))))..)).

##################################################

##################################################
>C17971174.260.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	acuugcuucgaaaaucguccaaggacuuaggcagucgucugaggggcaaagcucucauggcuuugcuuagcauggccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggcaggca
	.((((...((.....))..))))..(((((((....))))))).(((((((((.....)))))))))..((...((((.(((((((((((.....(((..(((((..((((....(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))))))))......)))....))))))).))))....))))..)).

##################################################

##################################################
>C17971174.284.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	acuuaggcagucgucugaggggcaaagcucucauggcuuugcuuagcauggccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggcaggca
	.(((((((....))))))).(((((((((.....)))))))))..((...((((.(((((((((((...(((((..(((..((((((((..(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))).)))).)))..))).)).))))))).))))....))))..)).

##################################################

##################################################
>C17971174.284.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	acuuaggcagucgucugaggggcaaagcucucauggcuuugcuuagcauggccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggcaggca
	.(((((((....))))))).(((((((((.....)))))))))..((...((((.(((((((((((.....(((..(((..((((((((..(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))).)))).)))..)))....))))))).))))....))))..)).

##################################################

##################################################
>C17971174.284.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	acuuaggcagucgucugaggggcaaagcucucauggcuuugcuuagcauggccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggcaggca
	.(((((((....))))))).(((((((((.....)))))))))..((...((((.(((((((((((.....(((..(((((..((((....(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))))))))......)))....))))))).))))....))))..)).

##################################################

##################################################
>C17971174.292.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	agucgucugaggggcaaagcucucauggcuuugcuuagcauggccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggcaggca
	.(((...((..((((((((((.....))))))))))..))..((((.(((((((((((.....(((..(((..((((((((..(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))).)))).)))..)))....))))))).))))....)))).))).

##################################################

##################################################
>C17971174.292.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	agucgucugaggggcaaagcucucauggcuuugcuuagcauggccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggcaggca
	.(((...((..((((((((((.....))))))))))..))..((((.(((((((((((...(((((..(((..((((((((..(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))).)))).)))..))).)).))))))).))))....)))).))).

##################################################

##################################################
>C17971174.292.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	agucgucugaggggcaaagcucucauggcuuugcuuagcauggccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggcaggca
	.(((...((..((((((((((.....))))))))))..))..((((.(((((((((((.....(((..(((((..((((....(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))))))))......)))....))))))).))))....)))).))).

##################################################

##################################################
>C17971174.295.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	cgucugaggggcaaagcucucauggcuuugcuuagcauggccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggcaggca
	.(((((..((((((((((.....))))))))))..))..((((.(((((((((((.....(((..(((..((((((((..(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))).)))).)))..)))....))))))).))))....)))).))).

##################################################

##################################################
>C17971174.295.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	cgucugaggggcaaagcucucauggcuuugcuuagcauggccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggcaggca
	.(((((..((((((((((.....))))))))))..))..((((.(((((((((((...(((((..(((..((((((((..(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))).)))).)))..))).)).))))))).))))....)))).))).

##################################################

##################################################
>C17971174.295.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	cgucugaggggcaaagcucucauggcuuugcuuagcauggccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggcaggca
	........((((((((((.....)))))))))).((...((((.(((((((((((...(((((..(((..((((((((..(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))).)))).)))..))).)).))))))).))))....))))..)).

##################################################

##################################################
>C17971174.302.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	ggggcaaagcucucauggcuuugcuuagcauggccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggcaggca
	.((((((((((.....)))))))))).((...((((.(((((((((((...(((((..(((..((((((((..(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))).)))).)))..))).)).))))))).))))....))))..)).

##################################################

##################################################
>C17971174.302.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	ggggcaaagcucucauggcuuugcuuagcauggccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggcaggca
	.((((((((((.....)))))))))).((...((((.(((((((((((.....(((..(((..((((((((..(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))).)))).)))..)))....))))))).))))....))))..)).

##################################################

##################################################
>C17971174.302.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	ggggcaaagcucucauggcuuugcuuagcauggccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggcaggca
	.((((((((((.....)))))))))).((...((((.(((((((((((.....(((..(((((..((((....(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))))))))......)))....))))))).))))....))))..)).

##################################################

##################################################
>C17971174.321.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	uuugcuuagcauggccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggcaggcaau
	.((((((.((...((...(((((((((((...(((((..(((..((((((((..(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))).)))).)))..))).)).))))))).)))).))...)))))))).

##################################################

##################################################
>C17971174.321.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	uuugcuuagcauggccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggcaggcaau
	.((((((.((...((...(((((((((((.....(((..(((..((((((((..(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))).)))).)))..)))....))))))).)))).))...)))))))).

##################################################

##################################################
>C17971174.321.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	uuugcuuagcauggccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggcaggcaau
	.((((((.((...((...(((((((((((.....(((..(((((..((((....(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))))))))......)))....))))))).)))).))...)))))))).

##################################################

##################################################
>C17971174.328.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	agcauggccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggcaggca
	.((...((((.(((((((((((.....(((..(((..((((((((..(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))).)))).)))..)))....))))))).))))....))))..)).

##################################################

##################################################
>C17971174.328.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	agcauggccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggcaggca
	.((...((((.(((((((((((...(((((..(((..((((((((..(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))).)))).)))..))).)).))))))).))))....))))..)).

##################################################

##################################################
>C17971174.328.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	agcauggccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggcaggca
	.((...((((.(((((((((((.....(((..(((((..((((....(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))))))))......)))....))))))).))))....))))..)).

##################################################

##################################################
>C17971174.334.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	gccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggca
	((((.(((((((((((.....(((..(((..((((((((..(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))).)))).)))..)))....))))))).))))....)))).

##################################################

##################################################
>C17971174.334.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	gccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggca
	((((.(((((((((((...(((((..(((..((((((((..(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))).)))).)))..))).)).))))))).))))....)))).

##################################################

##################################################
>C17971174.334.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	gccaaggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucuaguauggca
	((((.(((((((((((.....(((..(((((..((((....(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))))))))......)))....))))))).))))....)))).

##################################################

##################################################
>C17971174.338.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	aggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucua
	.(((((((((((.....(((..(((..((((((((..(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))).)))).)))..)))....))))))).)))).

##################################################

##################################################
>C17971174.338.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	aggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucua
	.(((((((((((...(((((..(((..((((((((..(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))).)))).)))..))).)).))))))).)))).

##################################################

##################################################
>C17971174.338.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	aggaugaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucuaucua
	.(((((((((((.....(((..(((((..((((....(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))))))))......)))....))))))).)))).

##################################################

##################################################
>C17971174.343.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	gaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucu
	(((((((...(((((..(((..((((((((..(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))).)))).)))..))).)).))))))).

##################################################

##################################################
>C17971174.343.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	gaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucu
	(((((((.....(((..(((..((((((((..(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))).)))).)))..)))....))))))).

##################################################

##################################################
>C17971174.343.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.663379	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaugaa-ucucuuuuugacuggaua-ccuuuaaugcuauguu---cugggauuauc-aguuau-cucuugaucu
            ++++++--|++++++++++-++++++-|++--+++-+++++++-|||++++-----++|++++++|++++++-+++
            ++++++---++++++++++-++++++--++--+++-+++++++----++++|||||++-++++++-++++++|+++
    REV:    ucguauaagagagagaaacagacuuaaagguuguucugauacaugucgauc-----agaucagugugggagc-agg
	
	gaagaaagcaagguuaguuugauuuguguacuuguagaaucacauauuaaguaugaaucucuuuuugacuggauaccuuuaaugcuauguucugggauuaucaguuaucucuugaucugauuggugugcguuuuacuauuugcagaaaauaaugcuggacgagggugugacuagacuagcuguacauagucuuguuggaaauucagacaaagagagagaauaugcugugaaguuauugcuggaguucaguaaugaugaagauuacugcaucaaaauuacaucagaaaagggagcacuauuucuucu
	(((((((.....(((..(((((..((((....(((((((((........((((((..((((((((((.((((((.((..(((.(((((((.((((.....((((((((((((((.(((...(((((.......)))))...(((........))).))))))))).)))))).))))))....))))))).)))..))..)))))).))))))))))...)))))).....((((((((((.....))))))))))...)))).))))).......)))))))))......)))....))))))).

##################################################

##################################################
>C17973144.193.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	1.085088	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auucaaaguuaggucauu------uugauuuuuuuuuucgaaa-----cgu---caca-cgugccuu-----uuauugc
            ++++++++++++++-+++||||||++++++-+++++++++---|||||+++|||++++|++++++++|||||+++++++
            ++++++++++++++-+++------++++++-+++++++++--------+++---++++-++++++++-----+++++++
    REV:    uagguuucagucuauuaacuuuccaauuaaugaagaaaguaacauuaagcgaacguguagcauggagggcccaauagug
	
	gaguagcggggggacauauccaauauuccaaugcaauucaucaaucugcauuggaauuauuaugauuugaugucagcaucucuagaucaaggguaucuucuacaaugacuuauauuaauucaaaguuaggucauuuugauuuuuuuuuucgaaacgucacacgugccuuuuauugcuaaaagaaacuuaugugauaacccgggagguacgaugugcaagcgaauuacaaugaaagaaguaauuaaccuuucaauuaucugacuuuggauccuaacgcuccuuaauaccgugacuca
	((((.((((.((((.((((((...(((((((((((...........))))))))))).....((((((((((....))))...)))))).)))))).))))................((((((((((((((.(((((((((.(((((((((...((((((((((((((((((((((..............))))))).....)))))))).))))...)))........))))))))).))))))......))).)))))))))))))).................)))).)))).

##################################################

##################################################
>C17973144.193.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.306068	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auucaaaguuaggucauu------uugauuuuuuuuuucgaaa-----cgu---caca-cgugccuu-----uuauugc-uaa
            ++++++++++++++-+++||||||++++++-+++++++++---|||||+++|||++++|++++++++|||||+++++++|+++
            ++++++++++++++-+++------++++++-+++++++++--------+++---++++-++++++++-----+++++++-+++
    REV:    uagguuucagucuauuaacuuuccaauuaaugaagaaaguaacauuaagcgaacguguagcauggagggcccaauaguguauu
	
	gaguagcggggggacauauccaauauuccaaugcaauucaucaaucugcauuggaauuauuaugauuugaugucagcaucucuagaucaaggguaucuucuacaaugacuuauauuaauucaaaguuaggucauuuugauuuuuuuuuucgaaacgucacacgugccuuuuauugcuaaaagaaacuuaugugauaacccgggagguacgaugugcaagcgaauuacaaugaaagaaguaauuaaccuuucaauuaucugacuuuggauccuaacgcuccuuaauaccgugacuca
	((((.((((.((((.((((((...(((((((((((...........))))))))))).....((((((((((....))))...)))))).)))))).))))................((((((((((((((.(((((((((.(((((((((...(((((((((((((((((((((((((.......))).))))))).....)))))))).))))...)))........))))))))).))))))......))).)))))))))))))).................)))).)))).

##################################################

##################################################
>C17973278.606.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	1.993865	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaacauguuccuccucc-agauuaugcgcucacg
            +++++---++++++++++|++++--------++++
            +++++--|++++++++++-++++-----|||++++
    REV:    uguugag-agggaggaggaucuauuccu---gugc
	
	aacaacauguuccuccuccagauuaugcgcucacggagacguguccuuaucuaggaggagggagaguugug
	.(((((...((((((((((((((........((((....)))).....)))).))))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>C17974418.538.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	1.073676	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguaa-gcugaacauacuagauucucauuuucugaccuu----uaauca
            +++--|++++------++++++++++--+++++-+++++||||++++++
            +++---++++||||||++++++++++--+++++-+++++----++++++
    REV:    ccaaggugac------gguuuaggagguaaaggguggaguaggauuagu
	
	agguaagcugaacauacuagauucucauuuucugaccuuuaaucaaccgguucaucagaauuggaaacugaaaaaaacccaauuuggaugugauuaggaugaggugggaaauggaggauuuggcaguggaacca
	.(((..((((......((((((((((..(((((.(((((((((((.(((((((....)))))))..............((.....))...))))))....))))).)))))..))))))))))))))...))).

##################################################

##################################################
>C17974418.538.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.812542333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguaa-gcugaacauacuagauucucauuuucugaccuu----uaaucaaccgguucaucagaauugg
            +++--|++++------++++++++++--+++++-+++++||||++++++-------++++-+++++++
            +++---++++||||||++++++++++--+++++-+++++----++++++|||||||++++-+++++++
    REV:    ccaaggugac------gguuuaggagguaaaggguggaguaggauuagu-------guagguuuaacc
	
	agguaagcugaacauacuagauucucauuuucugaccuuuaaucaaccgguucaucagaauuggaaacugaaaaaaacccaauuuggaugugauuaggaugaggugggaaauggaggauuuggcaguggaacca
	.(((..((((......((((((((((..(((((.(((((((((((.......((((.(((((((..............))))))).))))))))))....))))).)))))..))))))))))))))...))).

##################################################

##################################################
>C17975554.43.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	2.69445166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuguguuugucucuuuuucucgcugguaacuaucucuauucaugacaaagacgu-----gagguuugga-agccaggcag------acccag
            +++++--+++++--+++-+++++++----++++-++++-------++++++++--|||||+++++++---|+++---++++||||||++++++
            +++++--+++++-|+++-+++++++||||++++|++++------|++++++++-------+++++++----+++---++++------++++++
    REV:    uaguaaugacggu-aaauagagcgg----ugau-gaggggaucg-uguuucugagguuuguuccaagauaguugucaugucaaaaguuggguc
	
	caguaugaccuuugauuauguaguuggauucugaguuuugcagcagaggaaacucaugcugugauuuaauguuguguuugucucuuuuucucgcugguaacuaucucuauucaugacaaagacgugagguuuggaagccaggcagacccagauuuauacuggguugaaaacuguacuguugauagaaccuuguuuggagucuuugugcuaggggaguaguggcgagauaaauggcaguaaugauuacuaaagccagauuuugauuauacuugguuuuagcgcaguuaaaaaggaacaaggacaucaguuugguuggauguucuuccauuuuugcucauauuaaauaacuguuguuugcaggaaccaagucaccauuguaguuuccagcgugggaaucuucaugcucccccccuagauuuggugucugaccuccuuuacaaagguuauauuc
	.(((((((((((((.....(((((..((.((((.((((((((((((((....))).))))))........(((((..(((((..(((.(((((((....((((.((((.......((((((((..(((((((...(((...((((((((((.......))))))......))))...)))....))))))).......))))))))......))))))))))))))).))).)))))..)))))....))))))))).))..)))))(((((((((..((((((((((((((((...((((((((..........))))))))))).)))).............))))))).....))..)))))))))(((((...(((.....((((((((....))))))))......)))....)))))..............))))))))))))).

##################################################

##################################################
>C17977336.621.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-3.22282044444444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagggaga-gggcuguggugguggggguaa
            ++++++++|+++++---++-+++---++++
            ++++++++-+++++-||++-+++-||++++
    REV:    aucccuuuaccugaa--uaauaua--uauu
	
	auagggagagggcuguggugguggggguaacuaguuauauauaauaaguccauuucccuaa
	.(((((((((((((...((.(((...((((....)))).))).)).))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>C17980586.512.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcauaguggu--agugcaauguucca---agugcgguguauaaa-auga---augg-gcaucguac
            +++----++++||++++++---+++++|||++--+++++++++--|++++|||++--|++++-++++
            +++-|||++++--++++++-||+++++---++--+++++++++---++++---++---++++-++++
    REV:    ucga---accauaucacgug--gaggugauucgugucacguguaagugcuaggugaaacgugacaug
	
	gagcauagugguagugcaauguuccaagugcgguguauaaaaugaaugggcaucguacuaacauguacagugcaaaguggaucgugaaugugcacugugcuuaguggaggugcacuauaccaagcugcacgguugauagugaauguugagagugaagaauaccaagguacacuauguauagugga
	.(((....((((((((((...(((((((..(((((((((..((((((..((((.((((......)))).))))...))...))))...)))))))))..))...))))).))))))..)))).))).(((..((((((.....))))))..))).......(((..((((.....))))..))).

##################################################

##################################################
>C17980586.519.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	-1.25741466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggu--agugcaauguucca---agugcgguguauaaa-auga---augg-gcaucguac
            ++++||++++++---+++++|||++--+++++++++--|++++|||++--|++++-++++
            ++++--++++++-||+++++---++--+++++++++---++++---++---++++-++++
    REV:    accauaucacgug--gaggugauucgugucacguguaagugcuaggugaaacgugacaug
	
	gugguagugcaauguuccaagugcgguguauaaaaugaaugggcaucguacuaacauguacagugcaaaguggaucgugaaugugcacugugcuuaguggaggugcacuauaccaagcugcacgguugauagugaauguugagagugaagaauaccaagguacacuauguauagugga
	.((((((((((...(((((((..(((((((((..((((((..((((.((((......)))).))))...))...))))...)))))))))..))...))))).))))))..))))..((.(((..((((((.....))))))..))).))....(((..((((.....))))..))).

##################################################

##################################################
>C17983290.239.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	2.06444466666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuc--agcucuuuuuucugu----auugccugucau--------cuuuuuguc-ccuua---aacuguuau
            +++----||+++++++++--++++||||+++++--+++++||||||||+++++++++|+++++|||+++++--++
            +++------+++++++++--++++----+++++||+++++--------+++++++++-+++++---+++++--++
    REV:    caagaaauuucgggaagacugauaguacuaacg--uaguacauuugaggaaaggcggaggaguuacuugacuuua
	
	gcugaucagguuaguagcauguugauauaccuucuaaguguuauucagcucuuuuuucuguauugccugucaucuuuuugucccuuaaacuguuaugugcauaauuucaguucauugaggaggcggaaaggaguuuacaugaugcaaucaugauagucagaagggcuuuaaagaacucaacaguaguaccuggcgguggugcuauagauguaugcggcauacuguacuaaguugaucuuagcg
	(((((((((.(((((((.((((((.(((((..((((...(((....(((((((((..(((((((((..((((((((((((((((((((((((..((.......))..)))))...))))).)))))))))........))))))))))....))))..)))))))))......))).....((((.((((....)))).)))).)))).))))))))))).))..))))).))))))..))).

##################################################

##################################################
>C17983290.242.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	2.06444466666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuauuc--agcucuuuuuucugu----auugccugucau--------cuuuuuguc-ccuua---aacuguuau
            +++----||+++++++++--++++||||+++++--+++++||||||||+++++++++|+++++|||+++++--++
            +++------+++++++++--++++----+++++||+++++--------+++++++++-+++++---+++++--++
    REV:    caagaaauuucgggaagacugauaguacuaacg--uaguacauuugaggaaaggcggaggaguuacuugacuuua
	
	gaucagguuaguagcauguugauauaccuucuaaguguuauucagcucuuuuuucuguauugccugucaucuuuuugucccuuaaacuguuaugugcauaauuucaguucauugaggaggcggaaaggaguuuacaugaugcaaucaugauagucagaagggcuuuaaagaacucaacaguaguaccuggcgguggugcuauagauguaugcggcauacuguacuaaguugaucu
	((((((.(((((((.((((((.(((((..((((...(((....(((((((((..(((((((((..((((((((((((((((((((((((..((.......))..)))))...))))).)))))))))........))))))))))....))))..)))))))))......))).....((((.((((....)))).)))).)))).))))))))))).))..))))).)))))).

##################################################

##################################################
>C17984584.336.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	0.552483	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaauaauaauaauauggacaugguuaa-ggagccucguga---aggg--cacgu
            ++++++++++++++-------++++++|++++-++++++-|||++++||+++++
            ++++++++++++++|||||||++++++-++++-++++++----++++--+++++
    REV:    auuauuauuguuau-------uuaauuaucucaggguacggggucccaagugca
	
	auaauaauaauaauauggacaugguuaaggagccucgugaagggcacgugacggaaacgugaacccuggggcaugggacucuauuaauuuauuguuauuauuacuuaguguacggauuauaauguuaauugcacg
	.((((((((((((((.......((((((((((.((((((.(((((((((.......)))))..))))....)))))).)))).))))))))))))))))))))....(((((..(((......)))...))))).

##################################################

##################################################
>C17993496.661.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.55	MeanVal:	3.13677366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgucuacagaagagagauguuuuauuugg
            +++++----++++++++++-+++---++++
            +++++--||++++++++++-+++-||++++
    REV:    cguaguc--uuucucucuggaaac--gacc
	
	agcgucuacagaagagagauguuuuauuuggaguugauaggccagcaaaggucucucuuucugaugcc
	.(((((....((((((((((.(((...((((..........)))).))).))))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>C17993634.462.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.466344	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggagugcagcu--uccacuaugca--gugcagcuucu-uauggugg
            +++++++--+++||+++----++++||+++++----++|++++++++
            +++++++-|+++--+++----++++--+++++--||++-++++++++
    REV:    acuucacc-uggcaaggauccauguauuacguau--gacguaucacc
	
	gcuuuguauguugcacuuccaccaaucaccuugcauuaugagucuugauauggugcacuuaaaccaugcagcgugcauauuggcaugauguauuuccaccaugcaccaugcaccuuacuacauuucauuauggagugcagcuuccacuaugcagugcagcuucuuaugguggacuuccacuaugcaguaugcauuauguaccuaggaacgguccacuucaacuaugcauggugcaccuuggugcaauuccauaauggaagugcaccguacuaagg
	.(((.(((((.((((((((((..........(((((((((........))))))))).....((((((((..((((((....(((((.((......)).)))))...)))))).................(((((((..((((((....(((((((((....((((((((((....)))))))).))..)))))..))))....)))..))).)))))))....))))))))((((....))))..........)))))))))).))))).))).

##################################################

##################################################
>C17993634.467.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.466344	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggagugcagcu--uccacuaugca--gugcagcuucu-uauggugg
            +++++++--+++||+++----++++||+++++----++|++++++++
            +++++++-|+++--+++----++++--+++++--||++-++++++++
    REV:    acuucacc-uggcaaggauccauguauuacguau--gacguaucacc
	
	guauguugcacuuccaccaaucaccuugcauuaugagucuugauauggugcacuuaaaccaugcagcgugcauauuggcaugauguauuuccaccaugcaccaugcaccuuacuacauuucauuauggagugcagcuuccacuaugcagugcagcuucuuaugguggacuuccacuaugcaguaugcauuauguaccuaggaacgguccacuucaacuaugcauggugcaccuuggugcaauuccauaauggaagugcaccguacu
	(((((.((((((((((..........(((((((((........))))))))).....((((((((..((((((....(((((.((......)).)))))...)))))).................(((((((..((((((....(((((((((....((((((((((....)))))))).))..)))))..))))....)))..))).)))))))....))))))))((((....))))..........)))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>C17993634.504.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.466344	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggagugcagcu--uccacuaugca--gugcagcuucu-uauggugg
            +++++++--+++||+++----++++||+++++----++|++++++++
            +++++++-|+++--+++----++++--+++++--||++-++++++++
    REV:    acuucacc-uggcaaggauccauguauuacguau--gacguaucacc
	
	ucuugauauggugcacuuaaaccaugcagcgugcauauuggcaugauguauuuccaccaugcaccaugcaccuuacuacauuucauuauggagugcagcuuccacuaugcagugcagcuucuuaugguggacuuccacuaugcaguaugcauuauguaccuaggaacgguccacuucaacuaugcauggugcaccuuggugcaauuccauaauggaagugcaccguacuaagg
	.((((.((((((((((((..((((((((..((((((....(((((.((......)).)))))...)))))).................(((((((..((((((....(((((((((....((((((((((....)))))))).))..)))))..))))....)))..))).)))))))....))))))))((((....)))).............)))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>C17993634.509.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.466344	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggagugcagcu--uccacuaugca--gugcagcuucu-uauggugg
            +++++++--+++||+++----++++||+++++----++|++++++++
            +++++++-|+++--+++----++++--+++++--||++-++++++++
    REV:    acuucacc-uggcaaggauccauguauuacguau--gacguaucacc
	
	auauggugcacuuaaaccaugcagcgugcauauuggcaugauguauuuccaccaugcaccaugcaccuuacuacauuucauuauggagugcagcuuccacuaugcagugcagcuucuuaugguggacuuccacuaugcaguaugcauuauguaccuaggaacgguccacuucaacuaugcauggugcaccuuggugcaauuccauaauggaagugcaccguac
	.((((((((((((..((((((((..((((((....(((((.((......)).)))))...)))))).................(((((((..((((((....(((((((((....((((((((((....)))))))).))..)))))..))))....)))..))).)))))))....))))))))((((....)))).............)))))))))))).

##################################################

##################################################
>C17993634.513.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.466344	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggagugcagcu--uccacuaugca--gugcagcuucu-uauggugg
            +++++++--+++||+++----++++||+++++----++|++++++++
            +++++++-|+++--+++----++++--+++++--||++-++++++++
    REV:    acuucacc-uggcaaggauccauguauuacguau--gacguaucacc
	
	ggugcacuuaaaccaugcagcgugcauauuggcaugauguauuuccaccaugcaccaugcaccuuacuacauuucauuauggagugcagcuuccacuaugcagugcagcuucuuaugguggacuuccacuaugcaguaugcauuauguaccuaggaacgguccacuucaacuaugcauggugcaccuuggugcaauuccauaauggaagugcaccg
	(((((......((((((((..((((((....(((((.((......)).)))))...)))))).................(((((((..((((((....(((((((((....((((((((((....)))))))).))..)))))..))))....)))..))).)))))))....)))))))))))))..((((((.((((.....)))).)))))).

##################################################

##################################################
>C17993634.518.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.466344	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggagugcagcu--uccacuaugca--gugcagcuucu-uauggugg
            +++++++--+++||+++----++++||+++++----++|++++++++
            +++++++-|+++--+++----++++--+++++--||++-++++++++
    REV:    acuucacc-uggcaaggauccauguauuacguau--gacguaucacc
	
	acuuaaaccaugcagcgugcauauuggcaugauguauuuccaccaugcaccaugcaccuuacuacauuucauuauggagugcagcuuccacuaugcagugcagcuucuuaugguggacuuccacuaugcaguaugcauuauguaccuaggaacgguccacuucaacuaugcauggugcaccuuggugcaauuccauaauggaagugcaccguacuaagg
	.((((.((((((((..((((((....(((((.((......)).)))))...)))))).................(((((((..((((((....(((((((((....((((((((((....)))))))).))..)))))..))))....)))..))).)))))))....)))))))).......((((((.((((.....)))).))))))....)))).

##################################################

##################################################
>C17993634.518.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.466344	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggagugcagcu--uccacuaugca--gugcagcuucu-uauggugg
            +++++++--+++||+++----++++||+++++----++|++++++++
            +++++++-|+++--+++----++++--+++++--||++-++++++++
    REV:    acuucacc-uggcaaggauccauguauuacguau--gacguaucacc
	
	acuuaaaccaugcagcgugcauauuggcaugauguauuuccaccaugcaccaugcaccuuacuacauuucauuauggagugcagcuuccacuaugcagugcagcuucuuaugguggacuuccacuaugcaguaugcauuauguaccuaggaacgguccacuucaacuaugcauggugcaccuuggugcaauuccauaauggaagugcaccguacuaagg
	.((((.....((((.((((((((...(((((.(((((.......))))).)))))...................(((((((..((((((....(((((((((....((((((((((....)))))))).))..)))))..))))....)))..))).)))))))..)))))))).))))....((((((.((((.....)))).))))))....)))).

##################################################

##################################################
>C17993634.559.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.32	MeanVal:	1.0083465	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccacuaugca--gugcagcuucu-uauggugg
            ++++----++++||+++++----++|++++++++
            ++++----++++--+++++--||++-++++++++
    REV:    aaggauccauguauuacguau--gacguaucacc
	
	accaugcaccaugcaccuuacuacauuucauuauggagugcagcuuccacuaugcagugcagcuucuuaugguggacuuccacuaugcaguaugcauuauguaccuaggaacgguccacuucaacuaugcauggugcaccuuggugcaauuccauaauggaagugcaccguacuaagg
	.((.(((((((((((.....((.((((((.....)))))).)).((((....(((((((((....((((((((((....)))))))).))..)))))..))))....))))................)))))))))))....((((((.((((.....)))).)))))).......))

##################################################

##################################################
>C17993634.562.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.32	MeanVal:	1.0083465	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccacuaugca--gugcagcuucu-uauggugg
            ++++----++++||+++++----++|++++++++
            ++++----++++--+++++--||++-++++++++
    REV:    aaggauccauguauuacguau--gacguaucacc
	
	augcaccaugcaccuuacuacauuucauuauggagugcagcuuccacuaugcagugcagcuucuuaugguggacuuccacuaugcaguaugcauuauguaccuaggaacgguccacuucaacuaugcauggugcaccuuggugcaauuccauaauggaagugcaccg
	.(((((((((((.....((.((((((.....)))))).)).((((....(((((((((....((((((((((....)))))))).))..)))))..))))....))))................)))))))))))....((((((.((((.....)))).)))))).

##################################################

##################################################
>C17993980.431.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.09	MeanVal:	0.207005	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauggggauguaagcguaauuuuuuggggug
            +++++++--+++-++-++---++++++++++
            +++++++||+++-++-++|||++++++++++
    REV:    auauccc--cauacggau---agagcccuac
	
	auauggggauguaagcguaauuuuuuggggugcugaguacaucccgagauaggcauaccccuauac
	.(((((((..(((.((.((...((((((((((.......)))))))))))).)).)))))))))).

##################################################

##################################################
>C18002130.680.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	2.25525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augaucggaagcuuuuucuuuau-auagcag-gu
            +++++++---+++++++++----|+++++--|++
            +++++++-||+++++++++-----+++++---++
    REV:    ugcuggua--ugaaaaagaucgauugucgagacg
	
	caugaucggaagcuuuuucuuuauauagcagguagaaagcagagcuguuagcuagaaaaaguauggucguu
	.(((((((...(((((((((....(((((..((.....))...))))).....))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>C18004888.48.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	11.1863368333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucacaaauuacacuaucacgccaauuagaucucccgcgggaagcagcggcccuuuuugugcuu-ucugauggguggccgauggug
            +++--+++++++--------------+++++----+++--+++-+++-----++++++++---|+++---++++++-++-+++++
            +++--+++++++-|||||||||||||+++++--||+++--+++-+++-----++++++++----+++---++++++|++-+++++
    REV:    aguaauugauguu-------------ucuggua--ugcuuuucuuugguaacaaaaacauaguuagaacuuccacu-gcaaccac
	
	guuucauauauauucacaaauuacacuaucacgccaauuagaucucccgcgggaagcagcggcccuuuuugugcuuucugauggguggccgauggugacuacaccaacgucaccuucaagauugauacaaaaacaaugguuucuuuucguauggucuuuguaguuaaugauacuuuucagaucuaaguaguuugaaaaaauaggaauuagguuacacauuugcuagcgaauuaauauccuucuucauaaaaguguguaaauaaauauauuuuuauaaugguguguacauaaauauguacgcaaguauaaaaaauguguacacaauucuauauaaaaagacauaaauguguacuugucuacaaaauugugugcaugagugcaaaaugacguacuuaauuauguagacaauaucuuaugucuagcuacggaaaaaguacaaaauguaca
	.((((........(((..(((((((..............(((((....(((..(((.(((.....((((((((...(((...((((((.((.(((((....))))).))))))))...)))....)))))))).....))).)))..)))..))))).)))))))..)))................((((((.((....((((((.......((((((((((.......................((((((((((((......)))))))))))).((((((((((((((....(((((....))))).....))))))))))...))))...........)))))))))).(((((((((.(((((.((((....((.....))...)))).))))).)))))))))..)))))).)).)))))).))))..((((.....)))).

##################################################

##################################################
>C18009106.651.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.52	MeanVal:	0.451526666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guagacaauuugcagaguguuuaguuuuguuu
            +++++++++--++----+++-++-++++++++
            +++++++++-|++--||+++-++-++++++++
    REV:    cgucuguugu-ugga--auaugugaagacaag
	
	aguagacaauuugcagaguguuuaguuuuguuuagucauacacaaaagaacagaaguguauaagguuguugucugca
	.(((((((((..((....(((.((.((((((((..............)))))))).)).)))..)).))))))))).

##################################################

##################################################
>C18012030.653.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	0.618709166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuugacaacaguuuuagaaccgucaccgaauuccuggg
            +++++++++-+++++++---+++++++----+++++++
            +++++++++-+++++++--|+++++++---|+++++++
    REV:    aaacuguugguaagauuga-guagugggau-gggauuu
	
	uuugaacuuuugacaacaguuuuagaaccgucaccgaauuccugggugaucuuuaggguagggugaugaguuagaaugguugucaaaucucauaguuaguaugaauuaguugaaugcauaagucaggaauagccuugauuagcg
	.((.(((((((((((((.(((((((...(((((((....(((((((.....)))))))...)))))))..))))))).)))))))))..(((((.....)))))...)))).)).((...(((((((......))))))).)).

##################################################

##################################################
>C18014336.392.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.827119999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugaauuugguugauc---gagguucaaaguuuacucguuacuuuaaugcacgag
            ++++++-+++++--++|||++++-+++++--++++++++----+++----+++++
            ++++++-+++++-|++---++++|+++++--++++++++-|||+++||||+++++
    REV:    cacuuguaccagg-ggauacuuc-aguuuguggugaguau---agu----uguuc
	
	agugaauuugguugaucgagguucaaaguuuacucguuacuuuaaugcacgaguuuagcuuguugauaugagugguguuugacuucauaggggaccauguucaca
	.((((((.(((((..((((((.(((((..((((((((....(((....(((((.....)))))))).))))))))..)))))))))...)).))))).)))))).

##################################################

##################################################
>C18015128.279.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgguc--augggcauaaucguaggcucaccacgggugugguuag
            +++++-||+++-++++--------+++++++-++--+++++++++
            +++++---+++-++++-|||||||+++++++-++--+++++++++
    REV:    cgccgcaauauauguaa-------ugaguggaguagguaccaauc
	
	aggagcaucuuaagcauggaaggguacuacugaaaguuuguggaaggguuuuguaagauaguagauucucuccacaagcugacuuggaaagauucaucuuucauuuggaguaaggcuuucuaugugcggucaugggcauaaucguaggcucaccacgggugugguuaguuucuaaccauggaugaggugaguaauguauauaacgccgcacggcuuca
	.(((((.......((((((((((.((((.((((.(((((((((((((((((...........))))))).))))))))))......((((((....))))))..))))))))...))))))))))(((((.(((.((((........(((((((.((..(((((((((...)))))))))..)).))))))).)))).)))...)))))...))))).

##################################################

##################################################
>C18015128.289.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcgguc--augggcauaaucguaggcucaccacgggugugguuag
            +++++++-||+++-++++--------+++++++-++--+++++++++
            +++++++---+++-++++-|||||||+++++++-++--+++++++++
    REV:    cacgccgcaauauauguaa-------ugaguggaguagguaccaauc
	
	uaagcauggaaggguacuacugaaaguuuguggaaggguuuuguaagauaguagauucucuccacaagcugacuuggaaagauucaucuuucauuuggaguaaggcuuucuaugugcggucaugggcauaaucguaggcucaccacgggugugguuaguuucuaaccauggaugaggugaguaauguauauaacgccgcacggcuuc
	.((((.(((((((.((((.((((.(((((((((((((((((...........))))))).))))))))))......((((((....))))))..))))))))...))))))).(((((((.(((.((((........(((((((.((..(((((((((...)))))))))..)).))))))).)))).)))...))))))).)))).

##################################################

##################################################
>C18015128.312.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggaguaaggcuuucuaugugcgguc--augggcauaaucguaggcucaccacgggugugguuag
            +++++++-----------++++++++-||+++-++++--------+++++++-++--+++++++++
            +++++++|||||||||||++++++++---+++-++++-|||||||+++++++-++--+++++++++
    REV:    aacuucg-----------gcacgccgcaauauauguaa-------ugaguggaguagguaccaauc
	
	aaguuuguggaaggguuuuguaagauaguagauucucuccacaagcugacuuggaaagauucaucuuucauuuggaguaaggcuuucuaugugcggucaugggcauaaucguaggcucaccacgggugugguuaguuucuaaccauggaugaggugaguaauguauauaacgccgcacggcuucaau
	.(((((((((((((((((...........))))))).))))))))))......((((((....))))))..(((((((...........((((((((.(((.((((........(((((((.((..(((((((((...)))))))))..)).))))))).)))).)))...))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>C18015128.365.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggaguaaggcuuucuaugugcgguc--augggcauaaucguaggcucaccacgggugugguuag
            +++++++-----------++++++++-||+++-++++--------+++++++-++--+++++++++
            +++++++|||||||||||++++++++---+++-++++-|||||||+++++++-++--+++++++++
    REV:    aacuucg-----------gcacgccgcaauauauguaa-------ugaguggaguagguaccaauc
	
	gaaagauucaucuuucauuuggaguaaggcuuucuaugugcggucaugggcauaaucguaggcucaccacgggugugguuaguuucuaaccauggaugaggugaguaauguauauaacgccgcacggcuucaau
	((((((....))))))..(((((((...........((((((((.(((.((((........(((((((.((..(((((((((...)))))))))..)).))))))).)))).)))...))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>C18015128.400.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugugcgguc--augggcauaaucguaggcucaccacgggugugguuag
            ++++++++-||+++-++++--------+++++++-++--+++++++++
            ++++++++---+++-++++-|||||||+++++++-++--+++++++++
    REV:    gcacgccgcaauauauguaa-------ugaguggaguagguaccaauc
	
	augugcggucaugggcauaaucguaggcucaccacgggugugguuaguuucuaaccauggaugaggugaguaauguauauaacgccgcacgg
	.((((((((.(((.((((........(((((((.((..(((((((((...)))))))))..)).))))))).)))).)))...)))))))).

##################################################

##################################################
>C18015128.402.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcgguc--augggcauaaucguaggcucaccacgggugugguuag
            +++++++-||+++-++++--------+++++++-++--+++++++++
            +++++++---+++-++++-|||||||+++++++-++--+++++++++
    REV:    cacgccgcaauauauguaa-------ugaguggaguagguaccaauc
	
	gugcggucaugggcauaaucguaggcucaccacgggugugguuaguuucuaaccauggaugaggugaguaauguauauaacgccgcacg
	(((((((.(((.((((........(((((((.((..(((((((((...)))))))))..)).))))))).)))).)))...))))))).

##################################################

##################################################
>C18015454.181.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	5.778542	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cau-gaacca---ugcacugugcacguugguaugguggacuucgacgaugcaccauacaccuuggaacuagguaua--gug
            +++|++++++|||+++++-++++-----+++++++++++-------++++++++----+++--+++++--+++---||+++
            +++-++++++---+++++-++++---||+++++++++++|||||||++++++++--||+++--+++++--+++-----+++
    REV:    guaucuugguucaaugugucacgaac--ccauaccaccu-------uuacguggga--uggcucuuugugccagguaccac
	
	aaccuugguaagguguacucacaucaugaaccaugcacugugcacguugguaugguggacuucgacgaugcaccauacaccuuggaacuagguauagugcacuuucaccauggaccguguuucucgguagggugcauuuccaccauacccaagcacuguguaacuugguucuaugcacuuccaccaugaaccaugcauguuuguaagguguauuccaucaugcaccauucaccuugcuauguugcacuuucaacaugaaccaugcauguuuguaagguauaccccgucaugcaacguucaccuugcaauggug
	.(((...((((((((.((......((((((((((((((.((((.....(((((((((((.......((((((((....(((..(((((..(((...(((......))).....)))..)))))..)))..)))))))))))))))))))...)))).)))))...)))))).)))..................((((((...(((.(((((((......)))))))....(((((((.....((((..(((.....)))...)))).....))))))).))).....))))))..)).))))))))...))).

##################################################

##################################################
>C18015454.185.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	4.04301333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcacugugcacguugguaugguggacuucgacgaugcaccauacaccuuggaacuagguaua--gug
            +++++-++++-----+++++++++++-------++++++++----+++--+++++--+++---||+++
            +++++-++++---||+++++++++++|||||||++++++++--||+++--+++++--+++-----+++
    REV:    augugucacgaac--ccauaccaccu-------uuacguggga--uggcucuuugugccagguaccac
	
	uugguaagguguacucacaucaugaaccaugcacugugcacguugguaugguggacuucgacgaugcaccauacaccuuggaacuagguauagugcacuuucaccauggaccguguuucucgguagggugcauuuccaccauacccaagcacuguguaacuugguucuaugcacuuccaccaugaaccaugcauguuuguaagguguauuccaucaugcaccauucaccuugcuauguugcacuuucaacaugaaccaugcauguuuguaagguauaccccgucaugcaacguucaccuugcaauggugcau
	.((((((((((.....(((.((((.....(((((.((((.....(((((((((((.......((((((((....(((..(((((..(((...(((......))).....)))..)))))..)))..)))))))))))))))))))...)))).)))))...((((((.(((.........)))))))))..))))..)))..(((((((......)))))))...))))))))))...((((((..(((..(((((..((((((..((...((....)).)).))))))..)))))..)))....)))))).

##################################################

##################################################
>C18015454.185.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	4.04301333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcacugugcacguugguaugguggacuucgacgaugcaccauacaccuuggaacuagguaua--gug
            +++++-++++-----+++++++++++-------++++++++----+++--+++++--+++---||+++
            +++++-++++---||+++++++++++|||||||++++++++--||+++--+++++--+++-----+++
    REV:    augugucacgaac--ccauaccaccu-------uuacguggga--uggcucuuugugccagguaccac
	
	uugguaagguguacucacaucaugaaccaugcacugugcacguugguaugguggacuucgacgaugcaccauacaccuuggaacuagguauagugcacuuucaccauggaccguguuucucgguagggugcauuuccaccauacccaagcacuguguaacuugguucuaugcacuuccaccaugaaccaugcauguuuguaagguguauuccaucaugcaccauucaccuugcuauguugcacuuucaacaugaaccaugcauguuuguaagguauaccccgucaugcaacguucaccuugcaauggugcau
	.((((((((((.....(((.((((.....(((((.((((.....(((((((((((.......((((((((....(((..(((((..(((...(((......))).....)))..)))))..)))..)))))))))))))))))))...)))).)))))...((((((.(((.........)))))))))..))))..)))..(((((((......)))))))...))))))))))...((((((..(((..(((((..((((((.......((....))....))))))..)))))..)))....)))))).

##################################################

##################################################
>C18015454.191.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	5.1051595	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaacca---ugcacugugcacguugguaugguggacuucgacgaugcaccauacaccuuggaacuagguaua--gug
            ++++++|||+++++-++++-----+++++++++++-------++++++++----+++--+++++--+++---||+++
            ++++++---+++++-++++---||+++++++++++|||||||++++++++--||+++--+++++--+++-----+++
    REV:    cuugguucaaugugucacgaac--ccauaccaccu-------uuacguggga--uggcucuuugugccagguaccac
	
	agguguacucacaucaugaaccaugcacugugcacguugguaugguggacuucgacgaugcaccauacaccuuggaacuagguauagugcacuuucaccauggaccguguuucucgguagggugcauuuccaccauacccaagcacuguguaacuugguucuaugcacuuccaccaugaaccaugcauguuuguaagguguauuccaucaugcaccauucaccuugcuauguugcacuuucaacaugaaccaugcauguuuguaagguauaccccgucaugcaacguucaccuugcaauggugcauu
	.(((((....)))))..(((((((((((.((((.....(((((((((((.......((((((((....(((..(((((..(((...(((......))).....)))..)))))..)))..)))))))))))))))))))...)))).)))))...)))))).(((((((..((...(((((..((((((...(((.(((((((......)))))))....(((((((.....((((..(((.....)))...)))).....))))))).))).....))))))..)))))...))....))))))).

##################################################

##################################################
>C18015454.208.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	5.1051595	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaacca---ugcacugugcacguugguaugguggacuucgacgaugcaccauacaccuuggaacuagguaua--gug
            ++++++|||+++++-++++-----+++++++++++-------++++++++----+++--+++++--+++---||+++
            ++++++---+++++-++++---||+++++++++++|||||||++++++++--||+++--+++++--+++-----+++
    REV:    cuugguucaaugugucacgaac--ccauaccaccu-------uuacguggga--uggcucuuugugccagguaccac
	
	gaaccaugcacugugcacguugguaugguggacuucgacgaugcaccauacaccuuggaacuagguauagugcacuuucaccauggaccguguuucucgguagggugcauuuccaccauacccaagcacuguguaacuugguucuaugcacuuccaccaugaaccaugcauguuuguaagguguauuccaucaugcaccauucaccuugcuauguugcacuuucaacaugaaccaugcauguuuguaagguauaccccgucaugcaacguucaccuugcaauggugcauu
	(((((((((((.((((.....(((((((((((.......((((((((....(((..(((((..(((...(((......))).....)))..)))))..)))..)))))))))))))))))))...)))).)))))...)))))).(((((((..((...(((((..((((((...(((.(((((((......)))))))....(((((((.....((((..(((.....)))...)))).....))))))).))).....))))))..)))))...))....))))))).

##################################################

##################################################
>C18019406.672.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	-2.2689775	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaagguugcuggcgagaaggcuauaguauuuucg
            ++++++-++-++++++++----+++---++++++++
            ++++++-++|++++++++-|||+++-||++++++++
    REV:    ccguucgaa-gaucguuua---gauu--guaggagc
	
	ggcaagguugcuggcgagaaggcuauaguauuuucgcaguggacgaggauguuagauuugcuagaagcuugccu
	((((((.((.((((((((....(((...((((((((.......)))))))).))).)))))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>C18025992.215.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.3841865	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gga-uuuccaggg--------gagcuaa---aggucgucguucgucgucg
            +++|++++++++-||||||||++++++-|||++++-++--+++-++++++
            +++-++++++++---------++++++----++++|++--+++|++++++
    REV:    ucuaaaagguucagguuuuuauuugauggaguuca-uaaaaag-agcagc
	
	cggauuuccaggggagcuaaaggucgucguucgucgucguucgucgacgagaaaaauacuugagguaguuuauuuuuggacuuggaaaaucuauuaugagaauauuuguuuuucuuaccacaaauucgaaacuaaauuuaacuuguuugaauuuuuuaaauuuuuauuuuuaguuuugcuuguucauauuuuaucuauaauauucauaccgcucugaaugaguuuagauuuuagaugguugagaaugauguuuugauauuaugauugagguugcucucauu
	.(((((((((((.((((((.((((.((..(((.((((((.....)))))))))..))))))....)))))).........)))))))).)))...((((((..((((((..........)))))).((((((((((..(((...((((((.....))))))..)))..))))))))))(((..(((((...((((.(((.(((((..((((.((((((...........))))))))))...))))).)))...)))).)))))..))).....)))))).

##################################################

##################################################
>C18033176.626.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	1.70893666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagccuuaauuuuguuuuggucaguuagaugaagaugagaga
            ++++---------------+++++++++++++----++++++
            ++++-||||||||||||||+++++++++++++||||++++++
    REV:    aucga--------------caguuaauuuacu----uucuuu
	
	cuagccuuaauuuuguuuuggucaguuagaugaagaugagagauccaacgugggaagauucuucuuucuucuuacgaaauggaaauuauuauuauuauuuuauaaauacaaauggaaauuauuauuaauagaugauaauaauaaugcccauuuucuuucauuuaauugacagcuaaguuggguuucaauugucaacaaacaauucuuuaaggugacaacaaaacccacuccaaucauuaacacuaaugauua
	.((((...............(((((((((((((....((((((.....((((((((((........))))))))))..((((..(((((((((((((.(((((.((((..(((....)))..)))).))))))))))))))))))..))))))))))))))))))))))).))))...(((((((...((((((..(((......)))....))))))..)))))))....((((((((....)))))))).

##################################################

##################################################
>C18033176.653.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.41	MeanVal:	-4.18685666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugaagaugagagauccaa--cgugggaaga
            +++++-+++++----++++-||++++++++++
            +++++-+++++--||++++---++++++++++
    REV:    uuauuauuauuaa--agguaaagcauucuucu
	
	agaugaagaugagagauccaacgugggaagauucuucuuucuucuuacgaaauggaaauuauuauuauua
	.(((((.(((((....((((.((((((((((........))))))))))...))))..))))).))))).

##################################################

##################################################
>C18036336.383.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	0.3278965	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagg-ggggauggaaggaguuugagcaauu-cgggaucucuaccuaacacuc
            ++++|++++++-----+++++-+++--+++|++++++++++-+++--+++++
            ++++-++++++----|+++++-+++-|+++-++++++++++|+++-|+++++
    REV:    uuccacuucugaaag-uucaaccuuc-ugacgucuuagaga-ggaa-gugag
	
	caaggggggauggaaggaguuugagcaauucgggaucucuaccuaacacuccgaggagugaaggagagauucugcagucuuccaacuugaaagucuucaccuuu
	.((((((((((.....(((((.(((..(((((((((((((.(((..(((((....))))).))))))))))))).))).))).)))))....)))))).)))).

##################################################

##################################################
>C18036336.383.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	2.49422433333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagg-ggggauggaaggaguuugagcaauucgggaucucuaccuaacacuc
            ++++|++++++-----+++++-+++-----++++++++++-+++--+++++
            ++++-++++++----|+++++-+++-----++++++++++|+++-|+++++
    REV:    uuccacuucugaaag-uucaaccuucugacgucuuagaga-ggaa-gugag
	
	caaggggggauggaaggaguuugagcaauucgggaucucuaccuaacacuccgaggagugaaggagagauucugcagucuuccaacuugaaagucuucaccuuu
	.((((((((((.....(((((.(((.....((((((((((.(((..(((((....))))).))))))))))))).....))).)))))....)))))).)))).

##################################################

##################################################
>C18051814.788.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	0.339884999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuugggacagugugca-uugaaucucugga
            ++++++++++----+++++|+++++--++--++
            ++++++++++||||+++++-+++++--++--++
    REV:    gagaaacucu----uacgucagcuugaaggucu
	
	aggagcauguggcauguucaugaacagugaguugcugaaaaaggcaauucuacgccuggccuccagauuuuuugggacagugugcauugaaucucuggagguaaggauagugugcaagcgccuuacauuucuguacaaaguuuccugagcagaaucuggaaguucgacugcauucucaaagaga
	.(((((....(((.((((....))))..((((((((......))))))))...)))..)).)))...((((((((((....((((((((((..((..((.((((((...((......)).))))))..((((((.((........)).))))))))..))..))))).))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>C18051814.813.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	0.339884999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuugggacagugugca-uugaaucucugga
            ++++++++++----+++++|+++++--++--++
            ++++++++++||||+++++-+++++--++--++
    REV:    gagaaacucu----uacgucagcuugaaggucu
	
	agugaguugcugaaaaaggcaauucuacgccuggccuccagauuuuuugggacagugugcauugaaucucuggagguaaggauagugugcaagcgccuuacauuucuguacaaaguuuccugagcagaaucuggaaguucgacugcauucucaaagaga
	.((((((((((......)))))))).))..((((...)))).((((((((((....((((((((((..((..((.((((((...((......)).))))))..((((((.((........)).))))))))..))..))))).))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>C18051814.854.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	0.339884999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuugggacagugugca-uugaaucucugga
            ++++++++++----+++++|+++++--++--++
            ++++++++++||||+++++-+++++--++--++
    REV:    gagaaacucu----uacgucagcuugaaggucu
	
	auuuuuugggacagugugcauugaaucucuggagguaaggauagugugcaagcgccuuacauuucuguacaaaguuuccugagcagaaucuggaaguucgacugcauucucaaagaga
	.((((((((((....((((((((((..((..((.((((((...((......)).))))))..((((((.((........)).))))))))..))..))))).))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>C18059660.309.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	5.82523666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auauuuagcauuuaugc--auaucuau--------------cuuguuuagcuc-uccau-ugaugagc-----auguc--agagcua
            +++++++--+++++++-||++++++++||||||||||||||++++++-++++-|+++--|++++++++|||||++++-||+++++++
            +++++++-|+++++++---++++++++--------------++++++-++++--+++---++++++++-----++++---+++++++
    REV:    uguaagua-uagauacuuuuauagguauaaguuacaucgaugaauaauuugguaaggauuacuacucgguuuuuacaauuuuuugau
	
	aauauuuagcauuuaugcauaucuaucuuguuuagcucuccauugaugagcaugucagagcuaaauuuaguuuuuuaacauuuuuggcucaucauuaggaaugguuuaauaaguagcuacauugaauauggauauuuucauagauaugaauguauacccaaaaaagagaaauaccaguacaagaauucgggccuauuguggggcuuuaauugucgcgguuaaggaacuccacagcugauccggaaacgcgggcucguucucguaguuaguagcaaccgcgacaauauaaccacgacuacggaacacauacgcccaauuguuccguuaaauucucuauuaauuuuguuaauaaauaaguaacuuuaguuuacuguuaauuucucuuaagugauuaugucaguuacacuauuagcauaaugacuagaagacuuauuuaagguac
	.(((((((..(((((((.((((((((((((((.((((.(((..((((((((((((.(((((((....)))))))...)))).....))))))))...)))..)))).))))))..............))))))))...))))))).))))))).((((......((((((................(((.((((......))))....((((((((((((..((....))...((((((.((..((((......))))..))..))))))...)))))))))))).......)))..((((((((............))))))))....))))))..............(((((((((...(((((((...(((((((......(((.((((...)))).)))....)))))))....)))))))..))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>C18062418.662.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	0.196146	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcug-ccacugguu----uguuuguguucccugu-ac
            +++++|++++++++-||||++++++-+++++--++|++
            +++++-++++++++-----++++++|+++++-|++-++
    REV:    acgguaggugaccauacuuauaaau-cgaggu-cauug
	
	augcugccacugguuuguuuguguucccuguacagucgaggguuacuggagcuaaauauucauaccaguggauggcac
	.(((((((((((((.((((((.(((((..((((........)).)).))))))))))).....)))))))).))))).

##################################################

##################################################
>C18065870.238.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-1.42425783333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agccugguuccgaucuugagaguggc---------------ggcgucga
            ++++----++++++---+++++++++|||||||||||||||++++++++
            ++++||||++++++|||+++++++++---------------++++++++
    REV:    ucgg----aggcug---cuuucgccgccuucauuacuaccuccgcggcu
	
	cccgcgguggcuguggcgguggcgcuucacgagcgaaucggcagugaggaacagcgacgcgaugucggaggcggugauuacggagugcuuccgguacaucgggagcaugacguagacguuggagaucucgaggucgugauccgccgccagaggggacagccugguuccgaucuugagaguggcggcgucgacgaccagauaauucggcgccuccaucauuacuuccgccgcuuucgucggaggcucgacgccgcgga
	.((((((((.((.(((((((((..((((((..((......)).))))))....(((((.(((.(((...((((....(((((..((((((((((....))))))))))..))))).))))...))).)))..)))))...))))))))).)).....((((....((((((...(((((((((((((((((............))))))))...............)))))))))))))))))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>C18067766.145.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	5.924688	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuacaua------------aaugacuuuu----uaagaa---uacuuaaauuu-uauu
            ++++++++||||||||||||+++-++++++||||++++--|||+++++++++++|++++
            ++++++++------------+++-++++++----++++-----+++++++++++-++++
    REV:    uaaugugucauaauaaguuauuagugaaaggauuauucaagugaugaauuuaaacauag
	
	auauaauggguuguugugauuggcuucagccaacuagccgaagccuuucugcuguagaauuuacucccuucagccacuuuaagauaguggaugaucccuucaacaguggacuuuacuccgaauguuggacgcuuucuggcaaguggccggaaacgaugaacucuauaguuggaaagagaaaauauguauuuuuuuauaauuuuuaauuacauaaaugacuuuuuaagaauacuuaaauuuuauuguuuagauacaaauuuaaguagugaacuuauuaggaaagugauuauugaauaauacuguguaaucuccauacucguuguaa
	.((((((((((......((..((((((.((......)).))))))..)).((((((((.((((......(((.(((((.......))))).)))....(((((((.((((......))))..)))))))((.((((((((.....)))))))))).)))).))))))))((((..((((((((....))))))))..........(((((((((((.((((((((((..(((((((((((((((.....)))).))))))))))).....))))....)))))).)))............)))))))).)))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>C18070258.557.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.50	MeanVal:	1.8417875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucgggcguuuggaauauaua-ug-gauccaau
            +++++-------++++++++-|++|++++++++
            +++++--|||||++++++++--++-++++++++
    REV:    cagucaa-----uuuauaugacacguuagguua
	

>C18081702.399.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	-2.90213733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgauucugaauagcaugaucgcuggugcuc
            ++++++++-+++++----+++--++--+++
            ++++++++-+++++-|||+++||++--+++
    REV:    gcuaggaccugucgg---agu--ucgugag
	
	augucagguuuccugacgacacgauucugaauagcaugaucgcuggugcuccucgguuagagugcuugaggcuguccaggaucgauggaauuccaa
	.(((((((...)))))))...((((((((.(((((....(((..((..(((........)))..))))).))))).)))))))).(((....))).

##################################################

##################################################
>C18081702.401.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	-2.90213733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgauucugaauagcaugaucgcuggugcuc
            ++++++++-+++++----+++--++--+++
            ++++++++-+++++-|||+++||++--+++
    REV:    gcuaggaccugucgg---agu--ucgugag
	
	gucagguuuccugacgacacgauucugaauagcaugaucgcuggugcuccucgguuagagugcuugaggcuguccaggaucgauggaauuccaa
	((((((...))))))....((((((((.(((((....(((..((..(((........)))..))))).))))).)))))))).(((....))).

##################################################

##################################################
>C18081702.419.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	-2.90213733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgauucugaauagcaugaucgcuggugcuc
            ++++++++-+++++----+++--++--+++
            ++++++++-+++++-|||+++||++--+++
    REV:    gcuaggaccugucgg---agu--ucgugag
	
	acgauucugaauagcaugaucgcuggugcuccucgguuagagugcuugaggcuguccaggaucgauggaauuccaa
	.((((((((.(((((....(((..((..(((........)))..))))).))))).)))))))).(((....))).

##################################################

##################################################
>C18082032.754.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uacag--gcgacc-ugagcgcggggcauc--uagug--ggcuagcuuggca--cuugaaugguccuacuugggac
            ++++-||+++-++|++++++-++++++++||++++-||++++-++-++++-||++++++++++--+++-++++++
            ++++---+++|++-++++++|++++++++--++++---++++-++|++++---++++++++++||+++-++++++
    REV:    auguacaugc-ggugcuugu-uucugugguagucagaauugagug-aucgguagaauuuauua--augcguuuug
	
	uuacaggcgaccugagcgcggggcaucuagugggcuagcuuggcacuugaaugguccuacuugggacacauccggucagcuucaguaauacuaucaaugcauauguaauaugaugaauuaaacgugaauuugucgcaaguaucaauguauaguugcauacuuuguaacgagucaaugugaaaugacaucauauucuauauuauaauguaugucugaguguggaagcuuauggggaagccuauuuggauucugugaauuuucagaaucgugacgugcacgugcuuacuuuagcauaaauuaaucuguuuaggcgggaaaguuuugcguaauuauuuaagauggcuagugaguuaagacugauggugucuuuguucguggcguacauguau
	.((((.(((.((((((((.((((((((((((.((((.((.((((.((((((((((..(((.((((((...(((.((.((((((....(((((....(((((((((((((((((((.(((..((((..((((((..(((((((((((.....)))).))))).))..))))))..))))..)))..))))))))..)))))....)))))).....))))).)))))).)).)))..(((((....(((((((........)))))))...........(((((......))))).............)))))......)))))).)))))))))))))...)))))).))))...))))..)))))))))))))).)))))...)))).

##################################################

##################################################
>C18082866.586.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	0.238476	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcuuaau-ucuug---uugugauauguuuuagg-aagcuaguu
            +++++++++|++++-|||++++-+++++---+++-|+++++++++
            +++++++++-++++----++++-+++++---+++--+++++++++
    REV:    cacggguuauggggagaaagcgauguacuaugucgauuugguuag
	
	gaugauuccuauagggaaaacucguucuagaguugaaacuugauuuuugugcuuaauucuuguugugauauguuuuaggaagcuaguuuacgauugguuuagcuguaucauguagcgaaagagggguauugggcacuuuucccuugagguguugua
	.(((((.(((..(((((((((((......)))))..............(((((((((((((.((((.(((((...(((.(((((((((...)))))))))..)))...))))).))))....)))).)))))))))..))))))..))).))))).

##################################################

##################################################
>C18087916.1121.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.10	MeanVal:	-1.19973	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccguagacccggccaccacugcgguagccgccgacg
            +++++-++-++++-+++++-----+++---++++++++
            +++++|++-++++-+++++|||||+++--|++++++++
    REV:    uuggu-ucggggcgggugg-----ccgaa-gcgguugc
	
	aggccguagacccggccaccacugcgguagccgccgacggcgacguuggcgaagccggugggcggggcuugguu
	.(((((.((.((((.(((((.....(((...((((((((....))))))))..)))))))).)))).)))))))

##################################################

##################################################
>C18088762.1066.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	0.394052	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagagguu-----ca-ucugucuucuuua-uga
            +++--++++|||||++|++++++++++---|+++
            +++-|++++-----++-++++++++++----+++
    REV:    ccua-ccagauugugugagacagaggauaaaauu
	
	aagccaaacuguuaauagagggagagguucaucugucuucuuuaugaaaucuuaaaauaggagacagaguguguuagaccauccacaaugguucuaguuaaaauugccaaaauuuggcaauuuuagcuu
	.(((((..(((....)))..(((..((((((((((((((((...(((....)))....)))))))))).)).....)))).)))....)))))..((((((((((((((.....)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>C18088762.1086.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	0.394052	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagagguu-----ca-ucugucuucuuua-uga
            +++--++++|||||++|++++++++++---|+++
            +++-|++++-----++-++++++++++----+++
    REV:    ccua-ccagauugugugagacagaggauaaaauu
	
	ggagagguucaucugucuucuuuaugaaaucuuaaaauaggagacagaguguguuagaccauccacaaugguucuaguuaaaauugccaaaauuuggcaauuuuagcuuuaaca
	(((..((((((((((((((((...(((....)))....)))))))))).)).....)))).)))......(((..((((((((((((((.....))))))))))))))..))).

##################################################

##################################################
>C18100616.847.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.438992166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caacuacaaaagua-acuu--ucaggucucg--cug
            ++++++++---+++|++++||++++++++++||+++
            ++++++++-||+++-++++--++++++++++--+++
    REV:    guugaugua--caucugagauaguuuagggcaagau
	
	ccaacuacaaaaguaacuuucaggucucgcuggcccauaucucuaauuguguucaaccuacacaaugacuuagcccauauuauguacauuuuggguuaaaauagaacgggauuugauagagucuacauguaguugu
	.((((((((...((((((((((((((((((((.............(((((((.......)))))))...((((((((..............))))))))..)))..))))))))))..)))).))).)))))))).

##################################################

##################################################
>C18100616.847.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.61	MeanVal:	0.851356333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caacuacaaaagua-acuu--ucaggucucg
            ++++++++---+++|++++||++++++++++
            ++++++++-||+++-++++--++++++++++
    REV:    guugaugua--caucugagauaguuuagggc
	
	ccaacuacaaaaguaacuuucaggucucgcuggcccauaucucuaauuguguucaaccuacacaaugacuuagcccauauuauguacauuuuggguuaaaauagaacgggauuugauagagucuacauguaguugu
	.((((((((...(((((((((((((((((................(((((((.......)))))))...((((((((..............)))))))).......))))))))))..)))).))).)))))))).

##################################################

##################################################
>C18101328.1036.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	2.3354275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauaucuauauuucuuuuuca---cucgagcauaacuaugacaagu--ggaugu
            ++++++++---++++++-----|||+++-+++++--+++-++++++-||++++++
            ++++++++|||++++++--------+++|+++++||+++|++++++---++++++
    REV:    gguguagg---aaggaacuuuauuagag-uugua--gau-uuguuuuguuuuaua
	
	uuucuccuuggcuauggaacuagaugcuccuauuugagugcguuugggagcauacuccauugagcuaaaguuuuaaaucucaauguuguucgccauaucuauauuucuuuuucacucgagcauaacuaugacaaguggauguauuauauuuuguuuuguuuagauguugagauuauuucaaggaaggaugugguuuauauaggaccgggggggau
	.(((((((((((((((((((...(((((((((..((....))..)))))))))....(((((((..............)))))))..)))).((((((((...((((((.....(((.(((((..(((.((((((.((((((...))))))...)))))))))))))))))........))))))))))))))....)))))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>C18101860.288.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-1.189443	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcauugu-gccaagcuggaugguga-auggugcau
            +++++++--|++++-++--+++--+++|+++++++++
            +++++++---++++-++--+++--+++-+++++++++
    REV:    cacgugaaagugguacgcguuggaacuaugcuaugug
	
	cacagugcaagguguacgguggaaguacaccauaccaaggugacuagugcauaguggaagugcauugugccaagcuggauggugaauggugcaugguggaaauccaccauaucaaugucuauugugcauaugagaagugcaccauaccaagcuucacagugcaugguggaaguguaucguaucaagguugcgcauggugaaagugcaccgua
	(((.(((((.(((((((.......)))))))......((....))..))))).)))...(((((((..((((.((..(((..(((((((((((((((((....))))).........(((((..(((((.((.(((((............))))).)))))))..))))).))))))))).)))..)))..)).))))...)))))))....

##################################################

##################################################
>C18101860.291.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	0.202120333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accaaggugacuagugcauaguggaagugcauugugccaagcuggauggugaauggugcau
            +++--++++----++++++-------++++++++++--+++++---++++--+++++++++
            +++--++++--||++++++-------++++++++++||+++++|||++++||+++++++++
    REV:    uggaacuaugc--uaugugaaggugguacgugacac--uucga---acca--uaccacgug
	
	agugcaagguguacgguggaaguacaccauaccaaggugacuagugcauaguggaagugcauugugccaagcuggauggugaauggugcaugguggaaauccaccauaucaaugucuauugugcauaugagaagugcaccauaccaagcuucacagugcaugguggaaguguaucguaucaagguugcgcauggugaaagugcaccg
	.(((((.(((((((.......)))))))..(((..((((....((((((.......((((((((((..(((((...((((..((((((((((((((....)))))...(((((((.......)))).)))...)))))))))))))))))))))))))))).......))))))..))))..))))))))..((((......)))).

##################################################

##################################################
>C18101860.297.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	0.448562333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcauugugccaagcuggauggugaauggugcau
            ++++++++++--+++++---++++--+++++++++
            ++++++++++||+++++|||++++||+++++++++
    REV:    uacgugacac--uucga---acca--uaccacgug
	
	agguguacgguggaaguacaccauaccaaggugacuagugcauaguggaagugcauugugccaagcuggauggugaauggugcaugguggaaauccaccauaucaaugucuauugugcauaugagaagugcaccauaccaagcuucacagugcaugguggaaguguaucguaucaagguugcgcauggugaaagugcaccg
	.(((((((((((......)))).((((.((....)).(((((...(((..((((((((((..(((((...((((..((((((((((((((....)))))...(((((((.......)))).)))...))))))))))))))))))))))))))))((((......))))...)))....)))))..))))...))))))).

##################################################

##################################################
>C18101860.301.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	0.448562333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcauugugccaagcuggauggugaauggugcau
            ++++++++++--+++++---++++--+++++++++
            ++++++++++||+++++|||++++||+++++++++
    REV:    uacgugacac--uucga---acca--uaccacgug
	
	guacgguggaaguacaccauaccaaggugacuagugcauaguggaagugcauugugccaagcuggauggugaauggugcaugguggaaauccaccauaucaaugucuauugugcauaugagaagugcaccauaccaagcuucacagugcaugguggaaguguaucguaucaagguugcgcauggugaaagugcaccguaa
	.(((((((......(((((.....((....)).(((((...(((..((((((((((..(((((...((((..((((((((((((((....)))))...(((((((.......)))).)))...))))))))))))))))))))))))))))((((......))))...)))....))))).)))))......))))))).

##################################################

##################################################
>C18101860.346.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-1.189443	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcauugu-gccaagcuggaugguga-auggugcau
            +++++++--|++++-++--+++--+++|+++++++++
            +++++++---++++-++--+++--+++-+++++++++
    REV:    cacgugaaagugguacgcguuggaacuaugcuaugug
	
	agugcauugugccaagcuggauggugaauggugcaugguggaaauccaccauaucaaugucuauugugcauaugagaagugcaccauaccaagcuucacagugcaugguggaaguguaucguaucaagguugcgcauggugaaagugcacc
	.(((((((..((((.((..(((..(((((((((((((((((....))))).........(((((..(((((.((.(((((............))))).)))))))..))))).))))))))).)))..)))..)).))))...))))))).

##################################################

##################################################
>C18101860.473.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.201895	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuccauggugaaagugcacccuaccaaggugcauggugcaaauuggaa--guguacu
            ++--++++++++---+++++++--------++++++-+++++--++++--||+++++++
            ++--++++++++--|+++++++||||||||++++++-+++++--++++----+++++++
    REV:    aggugguaccauac-cacgugg--------uacgugauacguggaacuauaacacgugg
	
	gguugcgcauggugaaagugcaccguaaagguuuuccauggugaaagugcacccuaccaaggugcauggugcaaauuggaaguguacuauacgaaggugcacaauaucaaggugcauagugcauggugcaccauaccaugguggaaguaaagcauagcacgaugcacaguacguggugcauagugaaaguacaucguaucaaggugcacgguguugaaugcaugacguaagugcucuauaucgugguacacagugcgcgaug
	.(((((((((.(((...((((.((.....))((..((((((((...(((((((........((((((.(((((..((((..(((((((.......)))))))....))))..))))).)))))))))))))..))))))))..))......))))..((((((((((..(((((.((((((.......((.((((.......)))).))........)))))).))))).)))).....))))))...))).))))))))).

##################################################

##################################################
>C18101860.518.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	1.52341333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugcauagugcauggugcacca--uaccauggugga-agu
            ++++++-----+++-++++++--||++++++++++--|+++
            ++++++----|+++-++++++----++++++++++---+++
    REV:    ccgcguuaag-guagcgcgugacacauggugcuauaucucg
	
	agugcacccuaccaaggugcauggugcaaauuggaaguguacuauacgaaggugcacaauaucaaggugcauagugcauggugcaccauaccaugguggaaguaaagcauagcacgaugcacaguacguggugcauagugaaaguacaucguaucaaggugcacgguguugaaugcaugacguaagugcucuauaucgugguacacagugcgcgauggaauugcgccg
	.(((((((...((((..(((.....)))..))))..((((...))))...)))))))........((((((.....(((.((((((..((((((((((..(((...(((((((((..(((((.(((((..((((.........))))..)))))....)))))..)))))..))))...((....)))))...))))))))))....)))))).)))....)))))).

##################################################

##################################################
>C18101860.582.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	1.52341333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugcauagugcauggugcacca--uaccauggugga-agu
            ++++++-----+++-++++++--||++++++++++--|+++
            ++++++----|+++-++++++----++++++++++---+++
    REV:    ccgcguuaag-guagcgcgugacacauggugcuauaucucg
	
	aggugcauagugcauggugcaccauaccaugguggaaguaaagcauagcacgaugcacaguacguggugcauagugaaaguacaucguaucaaggugcacgguguugaaugcaugacguaagugcucuauaucgugguacacagugcgcgauggaauugcgccg
	.((((((.....(((.((((((..((((((((((..(((...(((((((((..(((((.(((((..((((.........))))..)))))....)))))..)))))..))))...((....)))))...))))))))))....)))))).)))....)))))).

##################################################

##################################################
>C18102214.1035.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	6.322272	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagauuugagauacugaa-auga------------uuggagccauuugg
            +++---+++++++++-++++|++++||||||||||||+++++-++----++
            +++---+++++++++-++++-++++------------+++++-++-|||++
    REV:    uucgaggaacucuauuauuuguacuuaaggaccguguaaccugggc---cc
	
	auugagucugcagacuuaacagacaugaaaguuggaagccuuccugggauuugguugugggagaaauucagauaauagaacucugauugugauucccagaaccaaucuggaaaugguucugaaauucuggaguuggagagaucgagagauuugagauacugaaaugauuggagccauuuggggaacccggguccaaugugccaggaauucauguuuauuaucucaaggagcuuagggaaaaccgaaucugguccaacuuccaguaccaugugguuuccag
	.(((((((....))))))).............((((((((.(((..(((.((((((.((((((..(((((((.........)))))..))..)))))).)))))))))))).(((((.(((.......(((((((((.((((.(((...(((((((((.(((((((((((((.((....((....)).)).)))))............)))).)))).)))))))))...))).((.....))..))))..)))))))))))).)))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>C18102214.1039.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	6.322272	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagauuugagauacugaa-auga------------uuggagccauuugg
            +++---+++++++++-++++|++++||||||||||||+++++-++----++
            +++---+++++++++-++++-++++------------+++++-++-|||++
    REV:    uucgaggaacucuauuauuuguacuuaaggaccguguaaccugggc---cc
	
	agucugcagacuuaacagacaugaaaguuggaagccuuccugggauuugguugugggagaaauucagauaauagaacucugauugugauucccagaaccaaucuggaaaugguucugaaauucuggaguuggagagaucgagagauuugagauacugaaaugauuggagccauuuggggaacccggguccaaugugccaggaauucauguuuauuaucucaaggagcuuagggaaaaccgaaucugguccaacuuccaguaccaugugguuuccag
	.(((((.........)))))........((((((((.(((..(((.((((((.((((((..(((((((.........)))))..))..)))))).)))))))))))).(((((.(((.......(((((((((.((((.(((...(((((((((.(((((((((((((.((....((....)).)).)))))............)))).)))).)))))))))...))).((.....))..))))..)))))))))))).)))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>C18102214.1039.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	6.322272	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagauuugagauacugaa-auga------------uuggagccauuugg
            +++---+++++++++-++++|++++||||||||||||+++++-++----++
            +++---+++++++++-++++-++++------------+++++-++-|||++
    REV:    uucgaggaacucuauuauuuguacuuaaggaccguguaaccugggc---cc
	
	agucugcagacuuaacagacaugaaaguuggaagccuuccugggauuugguugugggagaaauucagauaauagaacucugauugugauucccagaaccaaucuggaaaugguucugaaauucuggaguuggagagaucgagagauuugagauacugaaaugauuggagccauuuggggaacccggguccaaugugccaggaauucauguuuauuaucucaaggagcuuagggaaaaccgaaucugguccaacuuccaguaccaugugguuuccag
	.(((((.........)))))........((((((((.(((..(((.((((((.((((((....(((((.........)))))......)))))).)))))))))))).(((((.(((.......(((((((((.((((.(((...(((((((((.(((((((((((((.((....((....)).)).)))))............)))).)))).)))))))))...))).((.....))..))))..)))))))))))).)))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>C18102214.1054.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	1.992189	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuggaaaugguucugaa-auucuggaguuggagagauc
            +++--++++++++++++-|+++--++-+++----+++++
            +++--++++++++++++--+++--++-+++--||+++++
    REV:    agggguuuaccgagguuaguaaagucauagag--uuuag
	
	cagacaugaaaguuggaagccuuccugggauuugguugugggagaaauucagauaauagaacucugauugugauucccagaaccaaucuggaaaugguucugaaauucuggaguuggagagaucgagagauuugagauacugaaaugauuggagccauuuggggaacccggguccaaugugccaggaauucauguuu
	.(((((((((..((((.......((((((..((((((.((((((..(((((((.........)))))..))..)))))).))))))(((..((((((((((((.(((..((.(((....(((((....)))))..))).))..)))..))))))))))))..))).)))))).........))))...)))))))))

##################################################

##################################################
>C18102214.1054.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	1.992189	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuggaaaugguucugaa-auucuggaguuggagagauc
            +++--++++++++++++-|+++--++-+++----+++++
            +++--++++++++++++--+++--++-+++--||+++++
    REV:    agggguuuaccgagguuaguaaagucauagag--uuuag
	
	cagacaugaaaguuggaagccuuccugggauuugguugugggagaaauucagauaauagaacucugauugugauucccagaaccaaucuggaaaugguucugaaauucuggaguuggagagaucgagagauuugagauacugaaaugauuggagccauuuggggaacccggguccaaugugccaggaauucauguuu
	.(((((((((..((((.......((((((..((((((.((((((....(((((.........)))))......)))))).))))))(((..((((((((((((.(((..((.(((....(((((....)))))..))).))..)))..))))))))))))..))).)))))).........))))...)))))))))

##################################################

##################################################
>C18102214.1064.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	1.992189	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuggaaaugguucugaa-auucuggaguuggagagauc
            +++--++++++++++++-|+++--++-+++----+++++
            +++--++++++++++++--+++--++-+++--||+++++
    REV:    agggguuuaccgagguuaguaaagucauagag--uuuag
	
	aguuggaagccuuccugggauuugguugugggagaaauucagauaauagaacucugauugugauucccagaaccaaucuggaaaugguucugaaauucuggaguuggagagaucgagagauuugagauacugaaaugauuggagccauuuggggaacccggguccaaug
	.((((((......((((((..((((((.((((((..(((((((.........)))))..))..)))))).))))))(((..((((((((((((.(((..((.(((....(((((....)))))..))).))..)))..))))))))))))..))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>C18102214.1064.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	1.992189	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuggaaaugguucugaa-auucuggaguuggagagauc
            +++--++++++++++++-|+++--++-+++----+++++
            +++--++++++++++++--+++--++-+++--||+++++
    REV:    agggguuuaccgagguuaguaaagucauagag--uuuag
	
	aguuggaagccuuccugggauuugguugugggagaaauucagauaauagaacucugauugugauucccagaaccaaucuggaaaugguucugaaauucuggaguuggagagaucgagagauuugagauacugaaaugauuggagccauuuggggaacccggguccaaug
	.((((((......((((((..((((((.((((((....(((((.........)))))......)))))).))))))(((..((((((((((((.(((..((.(((....(((((....)))))..))).))..)))..))))))))))))..))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>C18102214.1066.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	6.322272	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagauuugagauacugaa-auga------------uuggagccauuugg
            +++---+++++++++-++++|++++||||||||||||+++++-++----++
            +++---+++++++++-++++-++++------------+++++-++-|||++
    REV:    uucgaggaacucuauuauuuguacuuaaggaccguguaaccugggc---cc
	
	uuggaagccuuccugggauuugguugugggagaaauucagauaauagaacucugauugugauucccagaaccaaucuggaaaugguucugaaauucuggaguuggagagaucgagagauuugagauacugaaaugauuggagccauuuggggaacccggguccaaugugccaggaauucauguuuauuaucucaaggagcuuagggaaaaccgaaucugguccaacuuccaguaccaugugguuuccag
	.((((((((.(((..(((.((((((.((((((..(((((((.........)))))..))..)))))).)))))))))))).(((((.(((.......(((((((((.((((.(((...(((((((((.(((((((((((((.((....((....)).)).)))))............)))).)))).)))))))))...))).((.....))..))))..)))))))))))).)))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>C18102214.1074.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	0.288399	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augguucugaa-auucuggaguuggagagauc
            ++++++++++-|+++--++-+++----+++++
            ++++++++++--+++--++-+++--||+++++
    REV:    uaccgagguuaguaaagucauagag--uuuag
	
	cuuccugggauuugguugugggagaaauucagauaauagaacucugauugugauucccagaaccaaucuggaaaugguucugaaauucuggaguuggagagaucgagagauuugagauacugaaaugauuggagccauuuggggaacccggguccaaugugccaggaau
	.(((((((.((((((((.((((((..(((((((.........)))))..))..)))))).))))))..((((.((((((((((.(((..((.(((....(((((....)))))..))).))..)))..))))))))))(((((...))))).))))..)).))))))).

##################################################

##################################################
>C18102214.1074.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	0.288399	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augguucugaa-auucuggaguuggagagauc
            ++++++++++-|+++--++-+++----+++++
            ++++++++++--+++--++-+++--||+++++
    REV:    uaccgagguuaguaaagucauagag--uuuag
	
	cuuccugggauuugguugugggagaaauucagauaauagaacucugauugugauucccagaaccaaucuggaaaugguucugaaauucuggaguuggagagaucgagagauuugagauacugaaaugauuggagccauuuggggaacccggguccaaugugccaggaau
	.(((((((.((((((((.((((((....(((((.........)))))......)))))).))))))..((((.((((((((((.(((..((.(((....(((((....)))))..))).))..)))..))))))))))(((((...))))).))))..)).))))))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1040.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	cgccucccuacuacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	.((..(((..((............(((((((.((((.(((...))).)))).))))))).((((((((((((...((..(((((......)))))..))..))))))).))))).))..)))...))...........(((((.(((((((....((......)).....)))).))).)))))........((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1044.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	ucccuacuacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	.(((..((............(((((((.((((.(((...))).)))).))))))).((((((((((((...((..(((((......)))))..))..))))))).))))).))..)))................(((((.(((((((....((......)).....)))).))).)))))........((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1048.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	uacuacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	.((.((....((((.((((.......((((((((...((....(((((((((((((((((((((...((..(((((......)))))..))..))))))).)))))..(((((((...........))))).))....)))))))))...))...))))))))....)))).)))).)).))..((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1048.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	uacuacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	....((....((((.((((.......((((((((...((....(((((((((((((((((((((...((..(((((......)))))..))..))))))).)))))..(((((((...........))))).))....)))))))))...))...))))))))....)))).))))....))..((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1051.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	uacuguuguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	.((....((((.((((.......((((((((...((....(((((((((((((((((((((...((..(((((......)))))..))..))))))).)))))..(((((((...........))))).))....)))))))))...))...))))))))....)))).))))....))..((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1057.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	uguauuguauuuuuagguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	.((((.((((.......((((((((...((....(((((((((((((((((((((...((..(((((......)))))..))..))))))).)))))..(((((((...........))))).))....)))))))))...))...))))))))....)))).))))........((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1071.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	agguaaaagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	.((....((((.(((((.((((.......((((((((((((...((..(((((......)))))..))..))))))).)))))...)))))))))))))......)).((((.(((((((....((......)).....)))).))).)))).........((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1077.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	aagugucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	.((((.(((((.((((.......((((((((((((...((..(((((......)))))..))..))))))).)))))...)))))))))))))........(((((.(((((((....((......)).....)))).))).)))))........((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1082.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	ucuuauacuggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	.(((((.((((.......((((((((((((...((..(((((......)))))..))..))))))).)))))...)))))))))............(((((.(((((((....((......)).....)))).))).)))))........((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1090.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	uggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	.(((((((((((((((((((((...((..(((((......)))))..))..))))))).)))))..(((((((...........))))).))....)))))))))..............(((((..........)))))...((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1090.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	uggaaaauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	.(((......((((((((((((...((..(((((......)))))..))..))))))).)))))..(((.....)))........))).((((.(((((((....((......)).....)))).))).)))).........((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1095.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	aauggaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	.(((((.((((((((((...((..(((((......)))))..))..))))))).)))....(((.....)))........)))))(((.(((((((....((......)).....)))).))).)))..........((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1099.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	gaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	.((((((((((((...((..(((((......)))))..))..))))))).)))))....(((((...........)))))((((.(((((((....((......)).....)))).))).)))).........((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1099.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	gaaggcuaguggaaaaguguuugacucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	.((((((((((((...((..(((((......)))))..))..))))))).))))).(((.((((...........)))).((((.(((((((....((......)).....)))).))).))))..)))....((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1124.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.09	MeanVal:	0.969126666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    gucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	ucaaauguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucugu
	.(((((((.((..((...((....(((.....))).))................(((((.(((((((....((......)).....)))).))).))))).))..)).)))))))((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1129.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	uguugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	.((..((.((...((....(((.....))).))...))...))..))..(((((.(((((((....((......)).....)))).))).)))))........((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1132.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	ugauggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	.((..((...((....(((.....))).))................(((((.(((((((....((......)).....)))).))).))))).))..)).((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1136.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	ggcgguccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	.((...((....(((.....))).))...))...........(((((.(((((((....((......)).....)))).))).)))))........((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1141.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	uccauuaagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	.((....(((.....))).))................(((((.(((((((....((......)).....)))).))).)))))........((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1147.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	aagcuuuaagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	.(((.....)))((((...........)))).((((.(((((((....((......)).....)))).))).)))).........((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1154.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	aagcuggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	.(((.((((...........)))).((((.(((((((....((......)).....)))).))).))))..)))....((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1159.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	ggguaaguauuguugauccaugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	((((...........)))).((((.(((((((....((......)).....)))).))).)))).........((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1177.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	caugcauuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	.(((((.(((((((....((......)).....)))).))).)))))........((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1183.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	uuacuguuuuuuuauuauuuuauuuuuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	.(((((((....((......)).....)))).)))..............((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1208.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	uuaacauguauuguauuguuguuuacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	.(((((..........)))))...((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1231.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	1.14309066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            ++++--+++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            ++++--+++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uguguuugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	uacauuugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguuuguguu
	.((((..(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1237.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.08	MeanVal:	0.957156666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaggcaaugaaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            +++++++++-+++-+++++---+++++++++||||++++++++
            +++++++++|+++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    ugucuguug-uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	ugcaggcaaugaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuuguugucuguu
	.(((((((((.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>C18104518.1247.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	1.10280033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggggugauggaggaaugga----auguugcu
            +++-+++++---+++++++++||||++++++++
            +++-+++++--|+++++++++----++++++++
    REV:    uuugucauuca-uccuuaccuauacuacaaugg
	
	gaaggggugauggaggaauggaauguugcucugaaugguaacaucauauccauuccuacuuacuguuug
	.(((.(((((...(((((((((((((((((......))))))))....)))))))))..))))).))).

##################################################

##################################################
>C18111462.384.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.114093333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuuuggucaacuguaguauucuucgacga
            +++++--++----+++++---++++++++++
            +++++--++||||+++++---++++++++++
    REV:    ggggaguca----acgucuuuagaaguuguu
	
	accuuuuggucaacuguaguauucuucgacgaagaugguguuguugaagauuucugcaacugaggggacccaacuuuuggcugguagaaauaacuauuaucagacagagaggguu
	.(((((..((....(((((...((((((((((........))))))))))...)))))))..)))))((((...(((((.(((((((.........))))))).))))).)))).

##################################################

##################################################
>C18118926.774.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	0.277372833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucggac-uggg-ugacugggu--gaggacugcuccaa-guug
            ++++-++|++++|+++++++++||+++--+++--++++|++++
            ++++-++-++++-+++++++++--+++--+++-|++++-++++
    REV:    aagcaugaacccuacuggccuaaguuuaggacu-gguuacagc
	
	guucggacugggugacugggugaggacugcuccaaguugggaucaauaacuucuauuucaaaauaggaucccucuuggcuauuauaaucugauggcuacuauuaacgagggguaucuuggggauuuacuaugccuacaaagccauaaauugccuaacuuucguguagguacugaaucccggaggcgacauuggucaggauuugaauccggucaucccaaguacgaaa
	.((((.((((((((((((((((((..(((..((((((((.............(((((....))))).(((((((.(((((((((.....)))))))))........)))))))..(((.((((((((...((((((((.((.((.....)).))........)))))))).)))))))).))).)))).)))).)))..)))..))))))))).)))).)).)))).

##################################################

##################################################
>C18118926.779.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	-1.84250933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ac-uggg-ugacugggu--gaggacugcuccaa-guug
            ++|++++|+++++++++||+++--+++--++++|++++
            ++-++++-+++++++++--+++--+++-|++++-++++
    REV:    ugaacccuacuggccuaaguuuaggacu-gguuacagc
	
	gacugggugacugggugaggacugcuccaaguugggaucaauaacuucuauuucaaaauaggaucccucuuggcuauuauaaucugauggcuacuauuaacgagggguaucuuggggauuuacuaugccuacaaagccauaaauugccuaacuuucguguagguacugaaucccggaggcgacauuggucaggauuugaauccggucaucccaagua
	.((((((((((((((((((..(((..((((((((.............(((((....))))).(((((((.(((((((((.....)))))))))........)))))))..(((.((((((((...((((((((.((.((.....)).))........)))))))).)))))))).))).)))).)))).)))..)))..))))))))).)))).)).

##################################################

##################################################
>C18129618.615.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	0.839208	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaauuuacgaaga-gugggaauugagcuaccgagcguggaaguccgguu-ugaagacuugaa-aguggagguugaagcacggc
            ++++++-+++++-|++++++-++++--++++---++-++++++--+++-|+++++--+++--|++++++++-++++++---++
            ++++++|+++++--++++++-++++-|++++-||++-++++++-|+++--+++++||+++---++++++++|++++++---++
    REV:    auuaag-guuucaauauucuaaauua-augga--guuucuuuaa-ucgucacuuc--aacaucucacuucc-guuucgagacg
	
	auuaaauaauuaagauuuaagaguaauuaguacauuauccauauuuuuuauuuugccuaguauauauuauauuuaucgacaggauuauacauuuguacuaauuaauuuuuuguauuuaauuuacgaagagugggaauugagcuaccgagcguggaaguccgguuugaagacuugaaaguggagguugaagcacggcgaccaagcagagcuuugccuucacucuacaacuucacugcuaauuucuuugagguaauuaaaucuuauaacuuuggaauuacuuagcuaaauguguuggguuaucaacaucaaagggugaaaggggcugugugugugauuuuauaaguaugaggaaaauuuugauuauuuaag
	.(((((((((((((((((.(((((((..((((.........))))..)))))))............((((((((((....((((((((((((.....((.....((((((((....((((((.(((((.((((((.((((..((((...((.((((((..(((.(((((..(((..((((((((.((((((...((......))...))))))))))))))...))))))))..))).)))))).)).)))).)))).))))))..)))))))))))...........(((((((....))))))))))))))).....)).....))))))))))))))))))))))...))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>C18129618.615.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	0.839208	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaauuuacgaaga-gugggaauugagcuaccgagcguggaaguccgguu-ugaagacuugaa-aguggagguugaagcacggc
            ++++++-+++++-|++++++-++++--++++---++-++++++--+++-|+++++--+++--|++++++++-++++++---++
            ++++++|+++++--++++++-++++-|++++-||++-++++++-|+++--+++++||+++---++++++++|++++++---++
    REV:    auuaag-guuucaauauucuaaauua-augga--guuucuuuaa-ucgucacuuc--aacaucucacuucc-guuucgagacg
	
	auuaaauaauuaagauuuaagaguaauuaguacauuauccauauuuuuuauuuugccuaguauauauuauauuuaucgacaggauuauacauuuguacuaauuaauuuuuuguauuuaauuuacgaagagugggaauugagcuaccgagcguggaaguccgguuugaagacuugaaaguggagguugaagcacggcgaccaagcagagcuuugccuucacucuacaacuucacugcuaauuucuuugagguaauuaaaucuuauaacuuuggaauuacuuagcuaaauguguuggguuaucaacaucaaagggugaaaggggcugugugugugauuuuauaaguaugaggaaaauuuugauuauuuaag
	.(((((((((((((((((.(((((((..((((.........))))..)))))))............((((((((((....((((((((((((..((.((.....((((((((....((((((.(((((.((((((.((((..((((...((.((((((..(((.(((((..(((..((((((((.((((((...((......))...))))))))))))))...))))))))..))).)))))).)).)))).)))).))))))..)))))))))))...........(((((((....))))))))))))))).....))))...))))))))))))))))))))))...))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>C18129618.615.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	0.839208	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaauuuacgaaga-gugggaauugagcuaccgagcguggaaguccgguu-ugaagacuugaa-aguggagguugaagcacggc
            ++++++-+++++-|++++++-++++--++++---++-++++++--+++-|+++++--+++--|++++++++-++++++---++
            ++++++|+++++--++++++-++++-|++++-||++-++++++-|+++--+++++||+++---++++++++|++++++---++
    REV:    auuaag-guuucaauauucuaaauua-augga--guuucuuuaa-ucgucacuuc--aacaucucacuucc-guuucgagacg
	
	auuaaauaauuaagauuuaagaguaauuaguacauuauccauauuuuuuauuuugccuaguauauauuauauuuaucgacaggauuauacauuuguacuaauuaauuuuuuguauuuaauuuacgaagagugggaauugagcuaccgagcguggaaguccgguuugaagacuugaaaguggagguugaagcacggcgaccaagcagagcuuugccuucacucuacaacuucacugcuaauuucuuugagguaauuaaaucuuauaacuuuggaauuacuuagcuaaauguguuggguuaucaacaucaaagggugaaaggggcugugugugugauuuuauaaguaugaggaaaauuuugauuauuuaag
	.(((((((((((((((((.(((((((..((((.........))))..)))))))............((((((((((....((((((((((((..((.((.....((..((((....((((((.(((((.((((((.((((..((((...((.((((((..(((.(((((..(((..((((((((.((((((...((......))...))))))))))))))...))))))))..))).)))))).)).)))).)))).))))))..)))))))))))...........(((((((....)))))))))))..)).....))))...))))))))))))))))))))))...))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>C18138474.1392.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.28985	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcagcu-------cuucuguc-auucc------augugaauucuuugaagaaauggaaucuu
            +++-+++|||||||+++++++-|+++++||||||+++++++++++++------+++---++++
            +++-+++-------+++++++--+++++------+++++++++++++----||+++-||++++
    REV:    ucgacgguaaagaugaagacguuuaaggaguacauacacuugagagaaaug--ugca--ggaa
	
	uuucuacacagaaacaauguccguucuuuucaauugauagcauacucaucauuugacagaauugaaguuuuuugauaaagacagaacuaaaguuugcugucaccagaaugugcuguuucuaaauaucugcuuugccugguuauguccagguuaaugaaugcaaacugguuucugguagaauuugcgaaaugauaucucuugauggagagaaugacuccaaaauaagcagcucuucugucauuccaugugaauucuuugaagaaauggaaucuuguuggaaaggacguguaaagagaguucacauacaugaggaauuugcagaaguagaaauggcagcugaggccuugucauuggcagu
	.((((((.(((((((...((.(((((.........(((((((((.((......((((((.......((((((....)))))).((((....)))).))))))...)).)))))))))................((((((......))))))....)))))...))..))))))))))))).((((..(((((((((((....(((((.......))))).....(((.((((((((((.((((((((((((((((((......(((...((((......)))).)))....)))))))))))))......)))))..))))))).......))).)))))))...))))))).)))).

##################################################

##################################################
>C18139528.642.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.79	MeanVal:	1.828827	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaucgaucacuucaaguuccaugaugugaauaagauc
            ++-++-------+++++++++++++++------+++++
            ++-++------|+++++++++++++++||||||+++++
    REV:    acaggaaccgu-aguucgggguacuac------uuuag
	
	uugaucgaucacuucaaguuccaugaugugaauaagaucaaugcccacuuugugggaaaguaugcucaugcagauuucaucauggggcuugaugccaaggacau
	.((.((.......(((((((((((((((......(((((....(((((...)))))...((((....)))).))))))))))))))))))))......)).)).

##################################################

##################################################
>C18143922.1124.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.934257833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accucguccaucuuugac-cgaacuggcuu-ugaaguucuuugauca-------cgga--uucgagaga-ucag
            +++--++-++++---+++|++---++++++|+++++++--++++++-|||||||++++||++++++++-|++++
            +++--++-++++|||+++-++|||++++++-+++++++-|++++++--------++++--++++++++--++++
    REV:    ugguccaaguag---uugcgc---aucgagcacuucagu-agcuagcaaucgacgccuuaaagcucuuaagguc
	
	agaaccucguccaucuuugaccgaacuggcuuugaaguucuuugaucacggauucgagagaucagaggagguacucaaaaaguacaaggaugucgaggggaagcaucuccucgacuuguuucgacggacuuucauuccggaaggacgggaagaaaguugucgaaacaacagcgaguuccuccaccugccacagucugugaggaaacugcggcucgcgggcguccgguuccggccugcauacaagccggaaccggacacgauccuagacaucagauucagccgcaaaacuggaauucucgaaauuccgcagcuaacgaucgaugacuucacgagcuacgcguugaugaaccugguggcguucgagcagugcuacgcac
	...(((..((.((((...(((((...(((((((((((((..((((((.((((((((((((.((((.(((((.((((...............((((((((((....)))))))))).(((((((((.(((((((.(((((......))))).)))))))))))))))).....)))).)))))....(((.((((((....)))..))).)))..((((..(((((((((((((.((....)).)))))))))))))..((..((.......))..))..))))....))))..))))))))..))))........)))))).))))))).)))))))).))))))).))..))).((((...(((...)))))))..

##################################################

##################################################
>C18143922.1124.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.589903833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaccucgucca---ucuuugac-cgaacuggcuu-ugaaguucuuugauca-------cgga--uucgagaga-ucag
            ++++-+++-+++|||++-+++++|++---++++++|+++++++--++++++-|||||||++++||++++++++-|++++
            ++++-+++|+++---++-+++++-++|||++++++-+++++++-|++++++--------++++--++++++++--++++
    REV:    cuugcggu-gguccaaguaguugcgc---aucgagcacuucagu-agcuagcaaucgacgccuuaaagcucuuaagguc
	
	agaaccucguccaucuuugaccgaacuggcuuugaaguucuuugaucacggauucgagagaucagaggagguacucaaaaaguacaaggaugucgaggggaagcaucuccucgacuuguuucgacggacuuucauuccggaaggacgggaagaaaguugucgaaacaacagcgaguuccuccaccugccacagucugugaggaaacugcggcucgcgggcguccgguuccggccugcauacaagccggaaccggacacgauccuagacaucagauucagccgcaaaacuggaauucucgaaauuccgcagcuaacgaucgaugacuucacgagcuacgcguugaugaaccugguggcguucgagcagugcuacgcac
	.((((.(((.(((((.(((((((...(((((((((((((..((((((.((((((((((((.((((.(((((.((((...............((((((((((....)))))))))).(((((((((.(((((((.(((((......))))).)))))))))))))))).....)))).)))))....(((.((((((....)))..))).)))..((((..(((((((((((((.((....)).)))))))))))))..((..((.......))..))..))))....))))..))))))))..))))........)))))).))))))).)))))))).))))).))...)))))).)))).....((((...))))

##################################################

##################################################
>C18143922.1133.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	0.574954333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cca---ucuuugac-cgaacuggcuu-ugaaguucuuugauca-------cgga--uucgagaga-ucag
            +++|||++-+++++|++---++++++|+++++++--++++++-|||||||++++||++++++++-|++++
            +++---++-+++++-++|||++++++-+++++++-|++++++--------++++--++++++++--++++
    REV:    gguccaaguaguugcgc---aucgagcacuucagu-agcuagcaaucgacgccuuaaagcucuuaagguc
	
	uccaucuuugaccgaacuggcuuugaaguucuuugaucacggauucgagagaucagaggagguacucaaaaaguacaaggaugucgaggggaagcaucuccucgacuuguuucgacggacuuucauuccggaaggacgggaagaaaguugucgaaacaacagcgaguuccuccaccugccacagucugugaggaaacugcggcucgcgggcguccgguuccggccugcauacaagccggaaccggacacgauccuagacaucagauucagccgcaaaacuggaauucucgaaauuccgcagcuaacgaucgaugacuucacgagcuacgcguugaugaaccugguggcguucgagcagugcuacgca
	.(((((.(((((((...(((((((((((((..((((((.((((((((((((.((((.(((((.((((...............((((((((((....)))))))))).(((((((((.(((((((.(((((......))))).)))))))))))))))).....)))).)))))....(((.((((((....)))..))).)))..((((..(((((((((((((.((....)).)))))))))))))..((..((.......))..))..))))....))))..))))))))..))))........)))))).))))))).)))))))).))))).))...)))..((((...(((...))))))).

##################################################

##################################################
>C18143922.1136.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	0.671868333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuugac-cgaacuggcuu-ugaaguucuuugauca-------cgga--uucgagaga-ucag
            ++-+++++|++---++++++|+++++++--++++++-|||||||++++||++++++++-|++++
            ++-+++++-++|||++++++-+++++++-|++++++--------++++--++++++++--++++
    REV:    aguaguugcgc---aucgagcacuucagu-agcuagcaaucgacgccuuaaagcucuuaagguc
	
	aucuuugaccgaacuggcuuugaaguucuuugaucacggauucgagagaucagaggagguacucaaaaaguacaaggaugucgaggggaagcaucuccucgacuuguuucgacggacuuucauuccggaaggacgggaagaaaguugucgaaacaacagcgaguuccuccaccugccacagucugugaggaaacugcggcucgcgggcguccgguuccggccugcauacaagccggaaccggacacgauccuagacaucagauucagccgcaaaacuggaauucucgaaauuccgcagcuaacgaucgaugacuucacgagcuacgcguugaugaaccugguggcguucgagcagugcuacg
	.((.(((((((...(((((((((((((..((((((.((((((((((((.((((.(((((.((((...............((((((((((....)))))))))).(((((((((.(((((((.(((((......))))).)))))))))))))))).....)))).)))))....(((.((((((....)))..))).)))..((((..(((((((((((((.((....)).)))))))))))))..((..((.......))..))..))))....))))..))))))))..))))........)))))).))))))).)))))))).))))).)).....((((((.........)))))).

##################################################

##################################################
>C18143922.1139.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	0.568252833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugac-cgaacuggcuu-ugaaguucuuugauca-------cgga--uucgagaga-ucag
            +++++|++---++++++|+++++++--++++++-|||||||++++||++++++++-|++++
            +++++-++|||++++++-+++++++-|++++++--------++++--++++++++--++++
    REV:    aguugcgc---aucgagcacuucagu-agcuagcaaucgacgccuuaaagcucuuaagguc
	
	uuugaccgaacuggcuuugaaguucuuugaucacggauucgagagaucagaggagguacucaaaaaguacaaggaugucgaggggaagcaucuccucgacuuguuucgacggacuuucauuccggaaggacgggaagaaaguugucgaaacaacagcgaguuccuccaccugccacagucugugaggaaacugcggcucgcgggcguccgguuccggccugcauacaagccggaaccggacacgauccuagacaucagauucagccgcaaaacuggaauucucgaaauuccgcagcuaacgaucgaugacuucacgagcuacgcguugaugaaccugguggcguucgagcagugcuacg
	.(((((((...(((((((((((((..((((((.((((((((((((.((((.(((((.((((...............((((((((((....)))))))))).(((((((((.(((((((.(((((......))))).)))))))))))))))).....)))).)))))....(((.((((((....)))..))).)))..((((..(((((((((((((.((....)).)))))))))))))..((..((.......))..))..))))....))))..))))))))..))))........)))))).))))))).)))))))).)))))........((((((.........)))))).

##################################################

##################################################
>C18148108.946.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	16.987795	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauau
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    caaauaucauaaagguaacgccuaggaucguugaaguaaaaauauauauauauauuuacuucaacgaucuuggggauuuuuuaguauguuaua
	
	guuuauaguauuuccauugcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguuga
	(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))(((.(((((((......)))...)))))))......((((((((((..((((((....))))))...(((......((((....)))).......)))......)))))))))).

##################################################

##################################################
>C18148108.964.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	17.757839	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauau
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
            +++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++++
    REV:    cgccuaggaucguugaaguaaaaauauauauauauauuuacuucaacgaucuuggggauuuuuuaguauguuaua
	
	gcggauccuagcaacuucauuuuuauauauauauauaaaugaaguugcuagaaccccuaaaaaaucauacaauauauauauauuguaugauuuuuuagggguucuagcaacuucauuuauauauauauauaaaaaugaaguugcuaggauccgcaauggaaauacuauaaacaccgucacacccaacaugguacagugagguaaagugcaacaaaugauaccuagcagauguuagggucguauuccauauagcucccuaucaaaacuuacucaaauuuguuuguug
	(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((....))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))).((((((...........(((.(((((((......)))...)))))))............(((((.((((((....))))))))))).))))))...............(((..((........))..))).

##################################################

##################################################
>C18149143.167.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.5348875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acacaaucugaguauaccaagggu--------ggucaauca-------uaccgaacgac
            ++++++++++----++++-+++++||||||||++++++++-|||||||++++--+++++
            ++++++++++---|++++|+++++--------++++++++--------++++--+++++
    REV:    uguguuagacaga-gugg-ucuuaaguguuguccaguuagaguuuuaaauggacuguug
	
	auuguguccucgugcuauggcguucacgugaacauaucaaucaauauauaguuuggcaacuugugcauaugaacagaaauuaccuuuuuuuuuuuuugaucgaguuguaauguagauaagauugaucaguuuugauacauacuuacaaagguacgacaucguuuccuguacguguugugccuuaaaauugacugauuccaauauagccacaacacaaucugaguauaccaaggguggucaaucauaccgaacgacguuguugucagguaaauuuugagauugaccuguugugaauucuggugagacagauugugucaucacaac
	.(((((.....((((((((..((((....))))..((((.(((((..........((((((((..((...(((.(((((......))))).)))..))..)))))))).(((((..(((((((....))))))).))))).......(((((((((((.(((.......))))))))))))))...))))).)))).....)))))).)).((((((((((....((((.(((((((((((((.((((..(((((...)))))..))))........))))))))........)))))))))...))))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>C18149143.262.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.5348875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acacaaucugaguauaccaagggu--------ggucaauca-------uaccgaacgac
            ++++++++++----++++-+++++||||||||++++++++-|||||||++++--+++++
            ++++++++++---|++++|+++++--------++++++++--------++++--+++++
    REV:    uguguuagacaga-gugg-ucuuaaguguuguccaguuagaguuuuaaauggacuguug
	
	uugaucgaguuguaauguagauaagauugaucaguuuugauacauacuuacaaagguacgacaucguuuccuguacguguugugccuuaaaauugacugauuccaauauagccacaacacaaucugaguauaccaaggguggucaaucauaccgaacgacguuguugucagguaaauuuugagauugaccuguugugaauucuggugagacagauugugucaucacaaccauucgauua
	.(((((((((.((..(((.(((..((((..(((((((((..............((((((((((.(((.......))))))))))))))))))))))..))))..............((((((((((....((((.(((((((((((((.((((..(((((...)))))..))))........))))))))........)))))))))...)))))))))).)))))))).)))))))))

##################################################

##################################################
>C18149143.262.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.5348875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acacaaucugaguauaccaagggu--------ggucaauca-------uaccgaacgac
            ++++++++++----++++-+++++||||||||++++++++-|||||||++++--+++++
            ++++++++++---|++++|+++++--------++++++++--------++++--+++++
    REV:    uguguuagacaga-gugg-ucuuaaguguuguccaguuagaguuuuaaauggacuguug
	
	uugaucgaguuguaauguagauaagauugaucaguuuugauacauacuuacaaagguacgacaucguuuccuguacguguugugccuuaaaauugacugauuccaauauagccacaacacaaucugaguauaccaaggguggucaaucauaccgaacgacguuguugucagguaaauuuugagauugaccuguugugaauucuggugagacagauugugucaucacaaccauucgauua
	.((((((((((((.(((.......((((..(((((((((..............((((((((((.(((.......))))))))))))))))))))))..))))..............((((((((((....((((.(((((((((((((.((((..(((((...)))))..))))........))))))))........)))))))))...))))))))))))).)))))...)))))))

##################################################

##################################################
>C18149143.377.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.5348875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acacaaucugaguauaccaagggu--------ggucaauca-------uaccgaacgac
            ++++++++++----++++-+++++||||||||++++++++-|||||||++++--+++++
            ++++++++++---|++++|+++++--------++++++++--------++++--+++++
    REV:    uguguuagacaga-gugg-ucuuaaguguuguccaguuagaguuuuaaauggacuguug
	
	aacacaaucugaguauaccaaggguggucaaucauaccgaacgacguuguugucagguaaauuuugagauugaccuguugugaauucuggugagacagauuguguc
	.((((((((((....((((.(((((((((((((.((((..(((((...)))))..))))........))))))))........)))))))))...)))))))))).

##################################################

##################################################
>C18157775.798.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.15	MeanVal:	3.12600933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuauuguuguacaga-uccaggaugaguaagcucg
            ++++++-+++-+++++|++++++++--++-+++-++
            ++++++-+++-+++++-++++++++--++|+++|++
    REV:    ugguaaaggccuguuuaaggucuuaggua-ucg-gu
	
	uuuggaaucggcccugaaaggcuauuguuguacagauccaggaugaguaagcucgaacagguggcuauggauucuggaauuuguccggaaaugguguuguuuuccagccaaagcacggucagugacuuggcugaggaacagaguaguucaggguccagaguuccugaaaauuggaacccggaaaggauuaucgac
	(((((....(((((((((..((((((.(((.(((((((((((((..((.(((.((......)))))))..)))))))).))))).))).)))))).((((((..(((((((..(((.....)))..)))))))..)))))).....)))))))))....(((((........)))))))))).............

##################################################

##################################################
>C18157775.798.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.42	MeanVal:	3.8600575	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuauuguuguacaga-uccaggaugaguaagcu
            ++++++-+++-+++++|++++++++--++-++++
            ++++++-+++-+++++-++++++++--++|++++
    REV:    ugguaaaggccuguuuaaggucuuaggua-ucgg
	
	uuuggaaucggcccugaaaggcuauuguuguacagauccaggaugaguaagcucgaacagguggcuauggauucuggaauuuguccggaaaugguguuguuuuccagccaaagcacggucagugacuuggcugaggaacagaguaguucaggguccagaguuccugaaaauuggaacccggaaaggauuaucgac
	(((((....(((((((((..((((((.(((.(((((((((((((..((.((((.........))))))..)))))))).))))).))).)))))).((((((..(((((((..(((.....)))..)))))))..)))))).....)))))))))....(((((........)))))))))).............

##################################################

##################################################
>C18159211.1372.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	3.712602	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accgua---aaccgcgauuu--uaaa-ccgcaucacg
            ++++++|||++++++++---||++++|++++----++
            ++++++---++++++++-----++++-++++--||++
    REV:    ugguaugguuuggcguuuuuauauuuaggcggg--gc
	
	aaccguaaaccgcgauuuuaaaccgcaucacgaaccuuuauuuggaaaauaaccacaccgcauacuaaaucacaauguugugugguacggggcggauuuauauuuuugcgguuugguauggug
	.((((((((((((((...((((((((....((..((.......))......(((((((.((((...........)))).))))))).))..)))).)))).....))))))))...)))))).

##################################################

##################################################
>C18159651.2228.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	5.1620535	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuauaacuucuua-ccagcuauaucuauauuacuuguuucaccaggcu--aguug
            +++++-+++++--|++--++++++++++---++---------+++++-||+++++
            +++++-+++++---++--++++++++++---++-||||||||+++++---+++++
    REV:    gguauagaggguuaggaggguauagauaguuugu--------guucgcuuucgac
	
	agaucuuuuuauuuauauauauauucacuucuuugugcucuaguguugaugcuauaacuucuuaccagcuauaucuauauuacuuguuucaccaggcuaguugcuaccagcuuucgcuuguguuugauagauaugggaggauugggagauaugggaggauggaugggaaucggcaguagaagugagcuaaauaacucauuuuguguuguguuguguuguuuuguuuaguuaauauauauauauauaaguuaagguua
	.((((((...((((((((((((((((((((((...(((.............(((((.(((((..((..((((((((((...((.........(((((.(((((....)))))...))))).))...))))))))))..))...))))).)))))...(((........))).)))..))))))))(((((((((..((..................))..)))))))))......)))))))))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>C18169265.2926.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.21	MeanVal:	1.91599166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-gcgugugacgaau--auuucgaaacacc
            ++|++++++++++++-||+++++++---+++
            ++-++++++++++++---+++++++---+++
    REV:    acucgcgcauugcuucauugaggcuagcugg
	
	auggcgugugacgaauauuucgaaacaccuugggucgaucggaguuacuucguuacgcgcucaa
	.((((((((((((((.(((((((...(((...)))...)))))))...)))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>C18171589.2838.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.860782499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccguccguaguccugaaugaugcucaaaaucaugguugcuuuuc--ggaccgaagc
            ++++-+++--++++-----++++++++---+++++---+++++++||+++-+++-++
            ++++|+++--++++|||||++++++++-||+++++-||+++++++--+++|+++-++
    REV:    uggc-ggccacggg-----cugcgagug--aguaca--ugaaaagugccu-gcuaug
	
	aagguggccguugauuucucugaauugaucucuuggccaguuagccguccguaguccugaaugaugcucaaaaucaugguugcuuuucggaccgaagcuuggccaaaaauaauuguaucguccgugaaaaguacaugagugagcgucgggcaccggcgguu
	.((.((((((..((..((........))..)).)))))).)).((((.(((..((((.....((((((((...(((((...((((((((((.(((.((................)).))))))..))))))).))))).))))))))))))..))))))).

##################################################

##################################################
>C18171589.2841.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	0.812542499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agccguccguaguccugaaugaugcucaaaaucaugguugcuuuuc--ggaccgaagc
            +++++-+++--++++-----++++++++---+++++---+++++++||+++-+++-++
            +++++|+++--++++|||||++++++++-||+++++-||+++++++--+++|+++-++
    REV:    uuggc-ggccacggg-----cugcgagug--aguaca--ugaaaagugccu-gcuaug
	
	guggccguugauuucucugaauugaucucuuggccaguuagccguccguaguccugaaugaugcucaaaaucaugguugcuuuucggaccgaagcuuggccaaaaauaauuguaucguccgugaaaaguacaugagugagcgucgggcaccggcgguuc
	.((((((..((..((........))..)).))))))...(((((.(((..((((.....((((((((...(((((...((((((((((.(((.((................)).))))))..))))))).))))).))))))))))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>C18171589.2879.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	0.812542499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agccguccguaguccugaaugaugcucaaaaucaugguugcuuuuc--ggaccgaagc
            +++++-+++--++++-----++++++++---+++++---+++++++||+++-+++-++
            +++++|+++--++++|||||++++++++-||+++++-||+++++++--+++|+++-++
    REV:    uuggc-ggccacggg-----cugcgagug--aguaca--ugaaaagugccu-gcuaug
	
	uagccguccguaguccugaaugaugcucaaaaucaugguugcuuuucggaccgaagcuuggccaaaaauaauuguaucguccgugaaaaguacaugagugagcgucgggcaccggcgguuc
	.(((((.(((..((((.....((((((((...(((((...((((((((((.(((.((................)).))))))..))))))).))))).))))))))))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>C18171589.4287.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.1071115	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucga--gaagcgccg
            ++++-+++++++++-++++++++-------+++++++++++++++--||++---++++
            ++++-+++++++++|++++++++-----||+++++++++++++++----++|||++++
    REV:    uugguugggaguag-ugggcuggcggug--gguuaguugaucuagacagcu---cggu
	
	cuucuuggcgggcaaggaauaagaggauuuucaacagaauacugaaucuuaccuggaugugucuaaucggugugauuauuggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccgaguuuggcucgacagaucuaguugauuggguggcggucgggugaugaggguugguuuacucuuag
	.((((((.....)))))).((((((...................((((.((((((((....))))...)))).))))...((((.(((((((((.((((((((.......(((((((((((((((..((...((((....))))))....))))))))))))))).....))))))))))))))))).))))..)))))).

##################################################

##################################################
>C18171589.4305.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.1071115	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucga--gaagcgccg
            ++++-+++++++++-++++++++-------+++++++++++++++--||++---++++
            ++++-+++++++++|++++++++-----||+++++++++++++++----++|||++++
    REV:    uugguugggaguag-ugggcuggcggug--gguuaguugaucuagacagcu---cggu
	
	auaagaggauuuucaacagaauacugaaucuuaccuggaugugucuaaucggugugauuauuggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccgaguuuggcucgacagaucuaguugauuggguggcggucgggugaugaggguugguuuacucuuag
	.((((((...................((((.((((((((....))))...)))).))))...((((.(((((((((.((((((((.......(((((((((((((((..((...((((....))))))....))))))))))))))).....))))))))))))))))).))))..)))))).

##################################################

##################################################
>C18171589.4305.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.261219	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccg
            ++++-+++++++++-++++++++-------+++++++++++++++-------++++
            ++++-+++++++++|++++++++-----||+++++++++++++++------|++++
    REV:    uugguugggaguag-ugggcuggcggug--gguuaguugaucuagacagcu-cggu
	
	auaagaggauuuucaacagaauacugaaucuuaccuggaugugucuaaucggugugauuauuggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccgaguuuggcucgacagaucuaguugauuggguggcggucgggugaugaggguugguuuacucuuag
	.((((((...................((((.((((((((....))))...)))).))))...((((.(((((((((.((((((((.......(((((((((((((((.......((((....))))......))))))))))))))).....))))))))))))))))).))))..)))))).

##################################################

##################################################
>C18171589.4321.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.1071115	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucga--gaagcgccg
            ++++-+++++++++-++++++++-------+++++++++++++++--||++---++++
            ++++-+++++++++|++++++++-----||+++++++++++++++----++|||++++
    REV:    uugguugggaguag-ugggcuggcggug--gguuaguugaucuagacagcu---cggu
	
	cagaauacugaaucuuaccuggaugugucuaaucggugugauuauuggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccgaguuuggcucgacagaucuaguugauuggguggcggucgggugaugaggguugguuuacucuu
	.(((......((((.((((((((....))))...)))).))))...((((.(((((((((.((((((((.......(((((((((((((((..((...((((....))))))....))))))))))))))).....))))))))))))))))).))))...))).

##################################################

##################################################
>C18171589.4321.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.261219	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccg
            ++++-+++++++++-++++++++-------+++++++++++++++-------++++
            ++++-+++++++++|++++++++-----||+++++++++++++++------|++++
    REV:    uugguugggaguag-ugggcuggcggug--gguuaguugaucuagacagcu-cggu
	
	cagaauacugaaucuuaccuggaugugucuaaucggugugauuauuggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccgaguuuggcucgacagaucuaguugauuggguggcggucgggugaugaggguugguuuacucuu
	.(((......((((.((((((((....))))...)))).))))...((((.(((((((((.((((((((.......(((((((((((((((.......((((....))))......))))))))))))))).....))))))))))))))))).))))...))).

##################################################

##################################################
>C18171589.4330.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.1071115	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucga--gaagcgccg
            ++++-+++++++++-++++++++-------+++++++++++++++--||++---++++
            ++++-+++++++++|++++++++-----||+++++++++++++++----++|||++++
    REV:    uugguugggaguag-ugggcuggcggug--gguuaguugaucuagacagcu---cggu
	
	gaaucuuaccuggaugugucuaaucggugugauuauuggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccgaguuuggcucgacagaucuaguugauuggguggcggucgggugaugaggguugguuu
	.((((.((((((((....))))...)))).))))...((((.(((((((((.((((((((.......(((((((((((((((..((...((((....))))))....))))))))))))))).....))))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>C18171589.4330.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.261219	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccg
            ++++-+++++++++-++++++++-------+++++++++++++++-------++++
            ++++-+++++++++|++++++++-----||+++++++++++++++------|++++
    REV:    uugguugggaguag-ugggcuggcggug--gguuaguugaucuagacagcu-cggu
	
	gaaucuuaccuggaugugucuaaucggugugauuauuggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccgaguuuggcucgacagaucuaguugauuggguggcggucgggugaugaggguugguuu
	.((((.((((((((....))))...)))).))))...((((.(((((((((.((((((((.......(((((((((((((((.......((((....))))......))))))))))))))).....))))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>C18171589.4335.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.1071115	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucga--gaagcgccg
            ++++-+++++++++-++++++++-------+++++++++++++++--||++---++++
            ++++-+++++++++|++++++++-----||+++++++++++++++----++|||++++
    REV:    uugguugggaguag-ugggcuggcggug--gguuaguugaucuagacagcu---cggu
	
	uuaccuggaugugucuaaucggugugauuauuggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccgaguuuggcucgacagaucuaguugauuggguggcggucgggugaugaggguugguuu
	.((((((((....))))...))))........((((.(((((((((.((((((((.......(((((((((((((((..((...((((....))))))....))))))))))))))).....))))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>C18171589.4335.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.261219	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccg
            ++++-+++++++++-++++++++-------+++++++++++++++-------++++
            ++++-+++++++++|++++++++-----||+++++++++++++++------|++++
    REV:    uugguugggaguag-ugggcuggcggug--gguuaguugaucuagacagcu-cggu
	
	uuaccuggaugugucuaaucggugugauuauuggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccgaguuuggcucgacagaucuaguugauuggguggcggucgggugaugaggguugguuu
	.((((((((....))))...))))........((((.(((((((((.((((((((.......(((((((((((((((.......((((....))))......))))))))))))))).....))))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>C18171589.4349.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.1071115	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucga--gaagcgccg
            ++++-+++++++++-++++++++-------+++++++++++++++--||++---++++
            ++++-+++++++++|++++++++-----||+++++++++++++++----++|||++++
    REV:    uugguugggaguag-ugggcuggcggug--gguuaguugaucuagacagcu---cggu
	
	cuaaucggugugauuauuggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccgaguuuggcucgacagaucuaguugauuggguggcggucgggugaugaggguugguuu
	.(((((.....)))))..((((.(((((((((.((((((((.......(((((((((((((((..((...((((....))))))....))))))))))))))).....))))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>C18171589.4349.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.261219	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccg
            ++++-+++++++++-++++++++-------+++++++++++++++-------++++
            ++++-+++++++++|++++++++-----||+++++++++++++++------|++++
    REV:    uugguugggaguag-ugggcuggcggug--gguuaguugaucuagacagcu-cggu
	
	cuaaucggugugauuauuggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccgaguuuggcucgacagaucuaguugauuggguggcggucgggugaugaggguugguuu
	.(((((.....)))))..((((.(((((((((.((((((((.......(((((((((((((((.......((((....))))......))))))))))))))).....))))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>C18171589.4354.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	0.137115999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugugauuauuggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucga--gaagcgccg
            ++-++++------+++-+++++++++-++++++++-------+++++++++++++++--||++---++++
            ++-++++||||||+++-+++++++++|++++++++-----||+++++++++++++++----++|||++++
    REV:    ucucauu------ugguugggaguag-ugggcuggcggug--gguuaguugaucuagacagcu---cggu
	
	cggugugauuauuggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccgaguuuggcucgacagaucuaguugauuggguggcggucgggugaugaggguugguuuacucuu
	.((.((((......(((.(((((((((.((((((((.......(((((((((((((((..((...((((....))))))....))))))))))))))).....))))))))))))))))).))))))).)).

##################################################

##################################################
>C18171589.4354.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0.303996	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugugauuauuggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccg
            ++-++++------+++-+++++++++-++++++++-------+++++++++++++++-------++++
            ++-++++||||||+++-+++++++++|++++++++-----||+++++++++++++++------|++++
    REV:    ucucauu------ugguugggaguag-ugggcuggcggug--gguuaguugaucuagacagcu-cggu
	
	cggugugauuauuggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccgaguuuggcucgacagaucuaguugauuggguggcggucgggugaugaggguugguuuacucuu
	.((.((((......(((.(((((((((.((((((((.......(((((((((((((((.......((((....))))......))))))))))))))).....))))))))))))))))).))))))).)).

##################################################

##################################################
>C18171589.4366.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.1071115	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucga--gaagcgccg
            ++++-+++++++++-++++++++-------+++++++++++++++--||++---++++
            ++++-+++++++++|++++++++-----||+++++++++++++++----++|||++++
    REV:    uugguugggaguag-ugggcuggcggug--gguuaguugaucuagacagcu---cggu
	
	uggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccgaguuuggcucgacagaucuaguugauuggguggcggucgggugaugaggguugguuu
	.((((.(((((((((.((((((((.......(((((((((((((((..((...((((....))))))....))))))))))))))).....))))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>C18171589.4366.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.261219	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccg
            ++++-+++++++++-++++++++-------+++++++++++++++-------++++
            ++++-+++++++++|++++++++-----||+++++++++++++++------|++++
    REV:    uugguugggaguag-ugggcuggcggug--gguuaguugaucuagacagcu-cggu
	
	uggcucgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccgaguuuggcucgacagaucuaguugauuggguggcggucgggugaugaggguugguuu
	.((((.(((((((((.((((((((.......(((((((((((((((.......((((....))))......))))))))))))))).....))))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>C18171589.4371.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.0230848333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucga--gaagcgccg
            +++++++++-++++++++-------+++++++++++++++--||++---++++
            +++++++++|++++++++-----||+++++++++++++++----++|||++++
    REV:    ugggaguag-ugggcuggcggug--gguuaguugaucuagacagcu---cggu
	
	cgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccgaguuuggcucgacagaucuaguugauuggguggcggucgggugaugaggguu
	.(((((((((.((((((((.......(((((((((((((((..((...((((....))))))....))))))))))))))).....))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>C18171589.4371.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.314286	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccg
            +++++++++-++++++++-------+++++++++++++++-------++++
            +++++++++|++++++++-----||+++++++++++++++------|++++
    REV:    ugggaguag-ugggcuggcggug--gguuaguugaucuagacagcu-cggu
	
	cgcccucauuaacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccgaguuuggcucgacagaucuaguugauuggguggcggucgggugaugaggguu
	.(((((((((.((((((((.......(((((((((((((((.......((((....))))......))))))))))))))).....))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>C18171589.4381.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	0.0145386666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acucgaccuggaagaccggucaacugggucga--gaagcgccg
            ++++++++-------+++++++++++++++--||++---++++
            ++++++++-----||+++++++++++++++----++|||++++
    REV:    ugggcuggcggug--gguuaguugaucuagacagcu---cggu
	
	aacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccgaguuuggcucgacagaucuaguugauuggguggcggucgggugaugaggguugguuuacucuuag
	.((((((((.......(((((((((((((((..((...((((....))))))....))))))))))))))).....))))))))..(((((((......))))))).

##################################################

##################################################
>C18171589.4381.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.1888215	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccg
            ++++++++-------+++++++++++++++-------++++
            ++++++++-----||+++++++++++++++------|++++
    REV:    ugggcuggcggug--gguuaguugaucuagacagcu-cggu
	
	aacucgaccuggaagaccggucaacugggucgagaagcgccgaguuuggcucgacagaucuaguugauuggguggcggucgggugaugaggguugguuuacucuuag
	.((((((((.......(((((((((((((((.......((((....))))......))))))))))))))).....))))))))..(((((((......))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1037.415.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.19	MeanVal:	3.38410666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcaugcaugau----aucugauuuguguua
            ++++++++-++-||||++++++++++---++
            ++++++++|++-----++++++++++-||++
    REV:    acguacgu-cuuucauuggauuaaacu--au
	
	uuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcaugauaucugauuuguguuauaaauuuaucaaauuagguuacuuucugcaugca
	.((((((..((((((((((((.(((....)))...)))))))))............)))..))))))........((((((((.((.((((((((((...((......)).)))))))))).....))))))))))

##################################################

##################################################
>scaffold1037.415.1	is_not_MIRNA
	VAL:	2.19	MeanVal:	3.38410666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcaugcaugau----aucugauuuguguua
            ++++++++-++-||||++++++++++---++
            ++++++++|++-----++++++++++-||++
    REV:    acguacgu-cuuucauuggauuaaacu--au
	
	uuuuauaugauuucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcaugauaucugauuuguguuauaaauuuaucaaauuagguuacuuucugcaugca
	.((((((((((((((((((((.(((....)))...)))))))))............)))))))))))........((((((((.((.((((((((((...((......)).)))))))))).....))))))))))

##################################################

##################################################
>scaffold1037.426.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.19	MeanVal:	3.38410666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcaugcaugau----aucugauuuguguua
            ++++++++-++-||||++++++++++---++
            ++++++++|++-----++++++++++-||++
    REV:    acguacgu-cuuucauuggauuaaacu--au
	
	uucugauuuguguuguaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcaugauaucugauuuguguuauaaauuuaucaaauuagguuacuuucugcaugca
	.(((((((((.(((....)))...))))))))).........(((.........))).......((((((((.((.((((((((((...((......)).)))))))))).....))))))))))

##################################################

##################################################
>scaffold1037.440.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.19	MeanVal:	3.38410666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcaugcaugau----aucugauuuguguua
            ++++++++-++-||||++++++++++---++
            ++++++++|++-----++++++++++-||++
    REV:    acguacgu-cuuucauuggauuaaacu--au
	
	guaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcaugauaucugauuuguguuauaaauuuaucaaauuagguuacuuucugcaugca
	((((..((((..((((.(((........)))))))..)))).))))....((((((((.((.((((((((((...((......)).)))))))))).....))))))))))

##################################################

##################################################
>scaffold1037.440.1	is_not_MIRNA
	VAL:	2.19	MeanVal:	3.38410666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcaugcaugau----aucugauuuguguua
            ++++++++-++-||||++++++++++---++
            ++++++++|++-----++++++++++-||++
    REV:    acguacgu-cuuucauuggauuaaacu--au
	
	guaaaauugucaaauuagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcaugauaucugauuuguguuauaaauuuaucaaauuagguuacuuucugcaugca
	((((........((((.(((........))))))).......))))....((((((((.((.((((((((((...((......)).)))))))))).....))))))))))

##################################################

##################################################
>scaffold1037.455.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.19	MeanVal:	3.38410666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcaugcaugau----aucugauuuguguua
            ++++++++-++-||||++++++++++---++
            ++++++++|++-----++++++++++-||++
    REV:    acguacgu-cuuucauuggauuaaacu--au
	
	uagguuacuuucugccaauuguauagguuacuuucugcaugcaugauaucugauuuguguuauaaauuuaucaaauuagguuacuuucugcaugca
	.((((.((((..(((.....))).)))).))))..((((((((.((.((((((((((...((......)).)))))))))).....))))))))))

##################################################

##################################################
>scaffold1037.467.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.19	MeanVal:	3.38410666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcaugcaugau----aucugauuuguguua
            ++++++++-++-||||++++++++++---++
            ++++++++|++-----++++++++++-||++
    REV:    acguacgu-cuuucauuggauuaaacu--au
	
	ugccaauuguauagguuacuuucugcaugcaugauaucugauuuguguuauaaauuuaucaaauuagguuacuuucugcaugca
	.(((.........))).......((((((((.((.((((((((((...((......)).)))))))))).....))))))))))

##################################################

##################################################
>scaffold1037.475.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.19	MeanVal:	3.38410666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcaugcaugau----aucugauuuguguua
            ++++++++-++-||||++++++++++---++
            ++++++++|++-----++++++++++-||++
    REV:    acguacgu-cuuucauuggauuaaacu--au
	
	guauagguuacuuucugcaugcaugauaucugauuuguguuauaaauuuaucaaauuagguuacuuucugcaugca
	(((.....)))....((((((((.((.((((((((((...((......)).)))))))))).....))))))))))

##################################################

##################################################
>scaffold1112.324.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.27	MeanVal:	0.595910888888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguuuuguu-ggggaguuucaacacauga
            +++++-++--|++++++++++----+++++
            +++++-++---++++++++++-|||+++++
    REV:    gauaguacuuuucccuuagagg---guacu
	
	uucauaagaaagacagaaugcuugacacaaucagaccagaaaguuauaggcaaauuggcuugaaacuugagggcucuggcaauguuuaggauuuguugguguuuucuuucgacuuugcuguuuuguuggggaguuucaacacaugacauuucaugggagauucccuuuucaugauag
	.((..(((((((((.((((.((.((((...(((((((...(((((.(((((......))))).)))))...)).)))))...)))).)).))))....)).)))))))..)).....(((((.((..((((((((((....(((((....))))).))))))))))...)).)))))

##################################################

##################################################
>scaffold1112.328.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.27	MeanVal:	0.595910888888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguuuuguu-ggggaguuucaacacauga
            +++++-++--|++++++++++----+++++
            +++++-++---++++++++++-|||+++++
    REV:    gauaguacuuuucccuuagagg---guacu
	
	uaagaaagacagaaugcuugacacaaucagaccagaaaguuauaggcaaauuggcuugaaacuugagggcucuggcaauguuuaggauuuguugguguuuucuuucgacuuugcuguuuuguuggggaguuucaacacaugacauuucaugggagauucccuuuucaugauag
	.(((((((((.((((.((.((((...(((((((...(((((.(((((......))))).)))))...)).)))))...)))).)).))))....)).))))))).........(((((.((..((((((((((....(((((....))))).))))))))))...)).)))))

##################################################

##################################################
>scaffold1112.338.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.27	MeanVal:	0.595910888888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguuuuguu-ggggaguuucaacacauga
            +++++-++--|++++++++++----+++++
            +++++-++---++++++++++-|||+++++
    REV:    gauaguacuuuucccuuagagg---guacu
	
	agaaugcuugacacaaucagaccagaaaguuauaggcaaauuggcuugaaacuugagggcucuggcaauguuuaggauuuguugguguuuucuuucgacuuugcuguuuuguuggggaguuucaacacaugacauuucaugggagauucccuuuucaugauag
	.((((.((.((((...(((((((...(((((.(((((......))))).)))))...)).)))))...)))).)).))))(((((.........)))))....(((((.((..((((((((((....(((((....))))).))))))))))...)).)))))

##################################################

##################################################
>scaffold1112.363.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.27	MeanVal:	0.595910888888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguuuuguu-ggggaguuucaacacauga
            +++++-++--|++++++++++----+++++
            +++++-++---++++++++++-|||+++++
    REV:    gauaguacuuuucccuuagagg---guacu
	
	aaaguuauaggcaaauuggcuugaaacuugagggcucuggcaauguuuaggauuuguugguguuuucuuucgacuuugcuguuuuguuggggaguuucaacacaugacauuucaugggagauucccuuuucaugauag
	.(((((.(((((......))))).)))))((((((.(((((((..........))))))).))))))...........(((((.((..((((((((((....(((((....))))).))))))))))...)).)))))

##################################################

##################################################
>scaffold1112.363.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.27	MeanVal:	0.595910888888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguuuuguu-ggggaguuucaacacauga
            +++++-++--|++++++++++----+++++
            +++++-++---++++++++++-|||+++++
    REV:    gauaguacuuuucccuuagagg---guacu
	
	aaaguuauaggcaaauuggcuugaaacuugagggcucuggcaauguuuaggauuuguugguguuuucuuucgacuuugcuguuuuguuggggaguuucaacacaugacauuucaugggagauucccuuuucaugauag
	.(((((.(((((......))))).)))))((..((.(((((((..........))))))).))..))...........(((((.((..((((((((((....(((((....))))).))))))))))...)).)))))

##################################################

##################################################
>scaffold1112.392.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.27	MeanVal:	0.595910888888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguuuuguu-ggggaguuucaacacauga
            +++++-++--|++++++++++----+++++
            +++++-++---++++++++++-|||+++++
    REV:    gauaguacuuuucccuuagagg---guacu
	
	gagggcucuggcaauguuuaggauuuguugguguuuucuuucgacuuugcuguuuuguuggggaguuucaacacaugacauuucaugggagauucccuuuucaugauag
	((((((.(((((((..........))))))).))))))...........(((((.((..((((((((((....(((((....))))).))))))))))...)).)))))

##################################################

##################################################
>scaffold1112.418.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.27	MeanVal:	0.595910888888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguuuuguu-ggggaguuucaacacauga
            +++++-++--|++++++++++----+++++
            +++++-++---++++++++++-|||+++++
    REV:    gauaguacuuuucccuuagagg---guacu
	
	guugguguuuucuuucgacuuugcuguuuuguuggggaguuucaacacaugacauuucaugggagauucccuuuucaugauag
	(((((.........)))))....(((((.((..((((((((((....(((((....))))).))))))))))...)).)))))

##################################################

##################################################
>scaffold1112.440.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.27	MeanVal:	0.595910888888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguuuuguu-ggggaguuucaacacauga
            +++++-++--|++++++++++----+++++
            +++++-++---++++++++++-|||+++++
    REV:    gauaguacuuuucccuuagagg---guacu
	
	gcuguuuuguuggggaguuucaacacaugacauuucaugggagauucccuuuucaugauag
	.(((((.((..((((((((((....(((((....))))).))))))))))...)).)))))

##################################################

##################################################
>scaffold1238.578.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-2.23058733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuuaguucuuaucuuaggggguc--------uggggguagua
            ++++++++++---++-+++++++-||||||||++++--+++++
            ++++++++++-||++-+++++++---------++++-|+++++
    REV:    uggguuagggu--ggcuuuuccgucuuauuuaaccca-aucau
	
	aagagagaguaaaaaaaaaaauuauguuuuuaaaauuuuaacgugcaauggauuugccggguucaauacaugauuuuauuuuacucucucugggcuuaguucuuaucuuagggggucuggggguaguauuacuuacuaacccaauuuauucugccuuuucggugggauugggu
	.(((((((((((((...((((((((((..............((.((((.....))))))........)))))))))).)))))))))))))..((((((((((...((.(((((((.((((..(((((.....))))).)))).........))))))).)).))))))))))

##################################################

##################################################
>scaffold1273.499.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.44	MeanVal:	1.29162366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauauuuga---uguuugggggauagacuucauggggccauu
            +++++++----|||+++---+++++++-+++---++++++++++
            +++++++-------+++---+++++++-+++|||++++++++++
    REV:    cuuuguaucaguugacguuguuccuauauga---acuccgguaa
	
	gaaagcaugugaucaaugucaaagaacugggaauauuucuaaccgagaugagaugccucaacauaauaaccuuguaugugaaauauuugauguuugggggauagacuucauggggccauuuccgccguuuaauggccucaaguauauccuuguugcaguugacuauguuucuaagugggcagaggccguggcucuucccacuaaugaugcaagaacuauagggaaauuuuugguuaaguuguuuucu
	(((((((..((((....))))...(((..(((((.((((((.......((((....))))..........(((((((..(((((((....(((...(((((((.(((...((((((((((..........))))))))))))).)))))))...))).......)))))))..((((((.(((.((....))))).))))))....))))))).....)))))).)))))..)))....))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1273.517.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.44	MeanVal:	1.29162366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauauuuga---uguuugggggauagacuucauggggccauu
            +++++++----|||+++---+++++++-+++---++++++++++
            +++++++-------+++---+++++++-+++|||++++++++++
    REV:    cuuuguaucaguugacguuguuccuauauga---acuccgguaa
	
	ucaaagaacugggaauauuucuaaccgagaugagaugccucaacauaauaaccuuguaugugaaauauuugauguuugggggauagacuucauggggccauuuccgccguuuaauggccucaaguauauccuuguugcaguugacuauguuucuaagugggcagaggccguggcucuucccacuaaugaugcaagaacuauagggaaauuuuugguuaaguugu
	.(((..(((..(((((.((((((.......((((....))))..........(((((((..(((((((....(((...(((((((.(((...((((((((((..........))))))))))))).)))))))...))).......)))))))..((((((.(((.((....))))).))))))....))))))).....)))))).)))))..)))...))).

##################################################

##################################################
>scaffold1273.522.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.44	MeanVal:	1.29162366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauauuuga---uguuugggggauagacuucauggggccauu
            +++++++----|||+++---+++++++-+++---++++++++++
            +++++++-------+++---+++++++-+++|||++++++++++
    REV:    cuuuguaucaguugacguuguuccuauauga---acuccgguaa
	
	gaacugggaauauuucuaaccgagaugagaugccucaacauaauaaccuuguaugugaaauauuugauguuugggggauagacuucauggggccauuuccgccguuuaauggccucaaguauauccuuguugcaguugacuauguuucuaagugggcagaggccguggcucuucccacuaaugaugcaagaacuauagggaaauuuuugguua
	.(((..(((((.((((((.......((((....))))..........(((((((..(((((((....(((...(((((((.(((...((((((((((..........))))))))))))).)))))))...))).......)))))))..((((((.(((.((....))))).))))))....))))))).....)))))).)))))..))).

##################################################

##################################################
>scaffold1273.527.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.44	MeanVal:	1.29162366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauauuuga---uguuugggggauagacuucauggggccauu
            +++++++----|||+++---+++++++-+++---++++++++++
            +++++++-------+++---+++++++-+++|||++++++++++
    REV:    cuuuguaucaguugacguuguuccuauauga---acuccgguaa
	
	gggaauauuucuaaccgagaugagaugccucaacauaauaaccuuguaugugaaauauuugauguuugggggauagacuucauggggccauuuccgccguuuaauggccucaaguauauccuuguugcaguugacuauguuucuaagugggcagaggccguggcucuucccacuaaugaugcaagaacuauagggaaauuuuugguuaaguuguuuucu
	(((((((....(((((((((((((....))))..........(((((((..(((((((....(((...(((((((.(((...((((((((((..........))))))))))))).)))))))...))).......)))))))..((((((.(((.((....))))).))))))....)))))))..............)))))))))...))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1273.527.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.44	MeanVal:	1.29162366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauauuuga---uguuugggggauagacuucauggggccauu
            +++++++----|||+++---+++++++-+++---++++++++++
            +++++++-------+++---+++++++-+++|||++++++++++
    REV:    cuuuguaucaguugacguuguuccuauauga---acuccgguaa
	
	gggaauauuucuaaccgagaugagaugccucaacauaauaaccuuguaugugaaauauuugauguuugggggauagacuucauggggccauuuccgccguuuaauggccucaaguauauccuuguugcaguugacuauguuucuaagugggcagaggccguggcucuucccacuaaugaugcaagaacuauagggaaauuuuugguuaaguuguuuucu
	(((((((....(((((((((((((....)))).........(((((((.(((((((((....(((...(((((((.(((...((((((((((..........))))))))))))).)))))))...))).......)))))))..((((((.(((.((....))))).))))))............)))))))))....)))))))))...))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1273.537.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.44	MeanVal:	1.29162366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauauuuga---uguuugggggauagacuucauggggccauu
            +++++++----|||+++---+++++++-+++---++++++++++
            +++++++-------+++---+++++++-+++|||++++++++++
    REV:    cuuuguaucaguugacguuguuccuauauga---acuccgguaa
	
	cuaaccgagaugagaugccucaacauaauaaccuuguaugugaaauauuugauguuugggggauagacuucauggggccauuuccgccguuuaauggccucaaguauauccuuguugcaguugacuauguuucuaagugggcagaggccguggcucuucccacuaaugaugcaagaacuauagggaaauuuuugguuaa
	.(((((((((((((....))))..........(((((((..(((((((....(((...(((((((.(((...((((((((((..........))))))))))))).)))))))...))).......)))))))..((((((.(((.((....))))).))))))....)))))))..............))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1273.537.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.44	MeanVal:	1.29162366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauauuuga---uguuugggggauagacuucauggggccauu
            +++++++----|||+++---+++++++-+++---++++++++++
            +++++++-------+++---+++++++-+++|||++++++++++
    REV:    cuuuguaucaguugacguuguuccuauauga---acuccgguaa
	
	cuaaccgagaugagaugccucaacauaauaaccuuguaugugaaauauuugauguuugggggauagacuucauggggccauuuccgccguuuaauggccucaaguauauccuuguugcaguugacuauguuucuaagugggcagaggccguggcucuucccacuaaugaugcaagaacuauagggaaauuuuugguuaa
	.(((((((((((((....)))).........(((((((.(((((((((....(((...(((((((.(((...((((((((((..........))))))))))))).)))))))...))).......)))))))..((((((.(((.((....))))).))))))............)))))))))....))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1273.568.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.44	MeanVal:	1.29162366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauauuuga---uguuugggggauagacuucauggggccauu
            +++++++----|||+++---+++++++-+++---++++++++++
            +++++++-------+++---+++++++-+++|||++++++++++
    REV:    cuuuguaucaguugacguuguuccuauauga---acuccgguaa
	
	ccuuguaugugaaauauuugauguuugggggauagacuucauggggccauuuccgccguuuaauggccucaaguauauccuuguugcaguugacuauguuucuaagugggcagaggccguggcucuucccacuaaugaugcaagaacuauagggaaauuuuugguuaaguuguuuucu
	.(((((((..(((((((....(((...(((((((.(((...((((((((((..........))))))))))))).)))))))...))).......)))))))..((((((.(((.((....))))).))))))....))))))).......(((((((..((.....))..)))))))

##################################################

##################################################
>scaffold1301.292.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	2.85042933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uc-cuaaccgcuuacauguggguggua---agca--ugaucgaucguuuuuuaaac
            ++|++-+++++++++++++++++++--|||++--||++++-++++++------+++
            ++-++-+++++++++++++++++++-----++----++++-++++++------+++
    REV:    agcgaaugguggguguacauucgccuauccuccuucacugucuagcacccaaguug
	
	uuagucucuuccuccuaaccgcuuacaugugggugguaagcaugaucgaucguuuuuuaaacaauccaguugaacccacgaucugucacuuccuccuauccgcuuacaugugggugguaagcgaugaucaauugaugagguuuccaaauuaguugggaaacccguuugaaaauauucuaaaagggauuac
	.(((((((((..((((.(((((((((((((((((((..((..((((.((((((......(((......)))......)))))).))))....)).....))))))))))))))))))).)).))...(((...((((.(((((((..........))))))))))))))...........))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1301.292.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	2.85042933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uc-cuaaccgcuuacauguggguggua---agca--ugaucgaucguuuuuuaaac
            ++|++-+++++++++++++++++++--|||++--||++++-++++++------+++
            ++-++-+++++++++++++++++++-----++----++++-++++++------+++
    REV:    agcgaaugguggguguacauucgccuauccuccuucacugucuagcacccaaguug
	
	uuagucucuuccuccuaaccgcuuacaugugggugguaagcaugaucgaucguuuuuuaaacaauccaguugaacccacgaucugucacuuccuccuauccgcuuacaugugggugguaagcgaugaucaauugaugagguuuccaaauuaguugggaaacccguuugaaaauauucuaaaagggauuac
	.(((((((((..((((.(((((((((((((((((((..((..((((.((((((......(((......)))......)))))).))))....)).....))))))))))))))))))).)).))...(((...((((.(((((((.((....)).))))))))))))))...........))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1301.308.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	3.18545666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accgcuuacauguggguggua---agca--ugaucgaucguuuuuuaaac
            +++++++++++++++++++--|||++--||++++-++++++------+++
            +++++++++++++++++++-----++----++++-++++++------+++
    REV:    ugguggguguacauucgccuauccuccuucacugucuagcacccaaguug
	
	aaccgcuuacaugugggugguaagcaugaucgaucguuuuuuaaacaauccaguugaacccacgaucugucacuuccuccuauccgcuuacaugugggugguaagcgaugaucaauugaugagguuuccaaauuaguugggaaacccguuugaaaauauucuaaaagggauuaccccaacugcuua
	.(((((((((((((((((((..((..((((.((((((......(((......)))......)))))).))))....)).....)))))))))))))))))))(((((....(((...((((.(((((((..........)))))))))))))).............(((.....)))...))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1301.308.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	3.18545666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accgcuuacauguggguggua---agca--ugaucgaucguuuuuuaaac
            +++++++++++++++++++--|||++--||++++-++++++------+++
            +++++++++++++++++++-----++----++++-++++++------+++
    REV:    ugguggguguacauucgccuauccuccuucacugucuagcacccaaguug
	
	aaccgcuuacaugugggugguaagcaugaucgaucguuuuuuaaacaauccaguugaacccacgaucugucacuuccuccuauccgcuuacaugugggugguaagcgaugaucaauugaugagguuuccaaauuaguugggaaacccguuugaaaauauucuaaaagggauuaccccaacugcuua
	.(((((((((((((((((((..((..((((.((((((......(((......)))......)))))).))))....)).....)))))))))))))))))))(((((....(((...((((.(((((((.((....)).)))))))))))))).............(((.....)))...))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1366.616.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	3.073215	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagcuggucacgaucgugacugaugcu---------gacca
            +++-+++++++++-++++--++-++--|||||||||+++++
            +++-+++++++++-++++--++|++-----------+++++
    REV:    gucuaucagugcucguacccac-accaacagucuaucuggu
	
	ccaugaccuacugauggucacguucgugaucuccagcuggucaugaucaucagcuggucacgaucgugacugaugcugaccaccuuuauggucuaucugacaaccacacccaugcucgugacuaucugu
	.(((((((..(((..((((((....))))))..)))..))))))).....(((.(((((((((.((((..((.((..(((((......)))))...........))))..)))).))))))))).))).

##################################################

##################################################
>scaffold1399.1401.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.15	MeanVal:	-2.98861333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaaaagugcaucguuucgagc-ugcaugg
            +++---++++----++++++++|++++-++
            +++--|++++-|||++++++++-++++-++
    REV:    cauac-cacgg---gaagcucguacguucu
	
	gucaaauugcaccauaucaaggugcacguugaaaguaaaagugcaucguuucgagcugcauggucuaucuugcaugcucgaagggcaccauacc
	.((((..((((((.......))))))..))))..(((...((((....((((((((((((.((....)).)))).)))))))).))))..))).

##################################################

##################################################
>scaffold1399.2028.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	1.1780375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auaccaa---gcugugca-augcauaauggaa-auguaa--uguac
            +++++--|||++-+++++|++-+++++++++-|++++--||+++++
            +++++-----++-+++++-++-+++++++++--++++----+++++
    REV:    uauggaaccacgcuacguguagguguuacuuggugcgaaccacgug
	
	aaucugauccaccauaucaagguucaccgaaaaguaaaagugcaucuuccgagcuccauguuguaucgugcaugguggaagugcaccauaccaagcugugcaaugcauaauggaaauguaauguacuaaugugcaccaagcgugguucauuguggaugugcaucgcaccaagguauacgguucaugggggaaguggaugagaua
	.((((.((((((....(((.((...((((..........(((((.((((((....((((((........))))))))))))))))).(((((..((.(((((((.(((((((((.((((..(((((....)))))....))))..))))))))).)).))))).)).....))))).)))))).))).....)))))).)))).

##################################################

##################################################
>scaffold1407.1467.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	-1.2155	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcaucgu--accaaggucaauugugca---ugaugga----agugcaac
            +++++++++||+++--+++--++++++++|||++++---||||++++++++
            +++++++++--+++--+++||++++++++---++++-------++++++++
    REV:    cacguggcacauggaacca--uaacacguuaagcugauauaugucacguug
	
	gcauagugcauaguggaaaugcguuguaccaaggugcaccauccauggugcaugguugacgugcaucguaccaaggucaauugugcaugauggaagugcaacauaccacagugcacggugcauggugaaugguggggcuagaucauucuaaugugcaaggugcauaguggaagugcaccguacucaggugaaauguacaagguggauguuggguauggucuauagcgaguugcacuguauauagucgaauugcacaauaccaagguacacggugcaca
	.((..((((((.(((((..((.((.((((....))))))))))))).))))))...))..((((((((((((..(((..((((((((((((...((((((((...((((.((((((..((((((..(((((((........)))))))...))))))..)))))).))))..(((.(((((((((((.....((.(((...))).)).))))))))))).))).....)))))))).......))))...)))))))))))..)))..))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1407.1471.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	-1.2155	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcaucgu--accaaggucaauugugca---ugaugga----agugcaac
            +++++++++||+++--+++--++++++++|||++++---||||++++++++
            +++++++++--+++--+++||++++++++---++++-------++++++++
    REV:    cacguggcacauggaacca--uaacacguuaagcugauauaugucacguug
	
	agugcauaguggaaaugcguuguaccaaggugcaccauccauggugcaugguugacgugcaucguaccaaggucaauugugcaugauggaagugcaacauaccacagugcacggugcauggugaaugguggggcuagaucauucuaaugugcaaggugcauaguggaagugcaccguacucaggugaaauguacaagguggauguuggguauggucuauagcgaguugcacuguauauagucgaauugcacaauaccaagguacacggugcaca
	.((((((.(((((..((.((.((((....))))))))))))).)))))).......((((((((((((..(((..((((((((((((...((((((((...((((.((((((..((((((..(((((((........)))))))...))))))..)))))).))))..(((.(((((((((((.....((.(((...))).)).))))))))))).))).....)))))))).......))))...)))))))))))..)))..))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1407.1475.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	-1.096381	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaucgu--accaaggucaauugugca---ugaugga----agugcaac
            +++++++||+++--+++--++++++++|||++++---||||++++++++
            +++++++--+++--+++||++++++++---++++-------++++++++
    REV:    cguggcacauggaacca--uaacacguuaagcugauauaugucacguug
	
	cauaguggaaaugcguuguaccaaggugcaccauccauggugcaugguugacgugcaucguaccaaggucaauugugcaugauggaagugcaacauaccacagugcacggugcauggugaaugguggggcuagaucauucuaaugugcaaggugcauaguggaagugcaccguacucaggugaaauguacaagguggauguuggguauggucuauagcgaguugcacuguauauagucgaauugcacaauaccaagguacacggugcacauuaua
	.((((((.....((((((.((((...(((((((....)))))))))))))))))((((((((((..(((..((((((((((((...((((((((...((((.((((((..((((((..(((((((........)))))))...))))))..)))))).))))..(((.(((((((((((.....((.(((...))).)).))))))))))).))).....)))))))).......))))...)))))))))))..)))..))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1407.1500.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	0.0915074999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaccaaggucaauugugca---ugaugga----agugcaac
            +++++--+++--++++++++|||++++---||||++++++++
            +++++--+++||++++++++---++++-------++++++++
    REV:    cauggaacca--uaacacguuaagcugauauaugucacguug
	
	gugcaccauccauggugcaugguugacgugcaucguaccaaggucaauugugcaugauggaagugcaacauaccacagugcacggugcauggugaaugguggggcuagaucauucuaaugugcaaggugcauaguggaagugcaccguacucaggugaaauguacaagguggauguuggguauggucuauagcgaguugcacuguauauagucgaauugcacaauaccaagguacacggugcaca
	(((((((......((((((((.....))))))))(((((..(((..((((((((((((...((((((((...((((.((((((..((((((..(((((((........)))))))...))))))..)))))).))))..(((.(((((((((((.....((.(((...))).)).))))))))))).))).....)))))))).......))))...)))))))))))..)))))..))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1407.1505.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	-1.2155	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcaucgu--accaaggucaauugugca---ugaugga----agugcaac
            +++++++++||+++--+++--++++++++|||++++---||||++++++++
            +++++++++--+++--+++||++++++++---++++-------++++++++
    REV:    cacguggcacauggaacca--uaacacguuaagcugauauaugucacguug
	
	ccauccauggugcaugguugacgugcaucguaccaaggucaauugugcaugauggaagugcaacauaccacagugcacggugcauggugaaugguggggcuagaucauucuaaugugcaaggugcauaguggaagugcaccguacucaggugaaauguacaagguggauguuggguauggucuauagcgaguugcacuguauauagucgaauugcacaauaccaagguacacggugcaca
	.((.(((((...))))).))..((((((((((((..(((..((((((((((((...((((((((...((((.((((((..((((((..(((((((........)))))))...))))))..)))))).))))..(((.(((((((((((.....((.(((...))).)).))))))))))).))).....)))))))).......))))...)))))))))))..)))..))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1407.1508.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	-1.2155	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcaucgu--accaaggucaauugugca---ugaugga----agugcaac
            +++++++++||+++--+++--++++++++|||++++---||||++++++++
            +++++++++--+++--+++||++++++++---++++-------++++++++
    REV:    cacguggcacauggaacca--uaacacguuaagcugauauaugucacguug
	
	uccauggugcaugguugacgugcaucguaccaaggucaauugugcaugauggaagugcaacauaccacagugcacggugcauggugaaugguggggcuagaucauucuaaugugcaaggugcauaguggaagugcaccguacucaggugaaauguacaagguggauguuggguauggucuauagcgaguugcacuguauauagucgaauugcacaauaccaagguacacggugcaca
	.(((((...))))).....((((((((((((..(((..((((((((((((...((((((((...((((.((((((..((((((..(((((((........)))))))...))))))..)))))).))))..(((.(((((((((((.....((.(((...))).)).))))))))))).))).....)))))))).......))))...)))))))))))..)))..))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1407.1526.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	-1.2155	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcaucgu--accaaggucaauugugca---ugaugga----agugcaac
            +++++++++||+++--+++--++++++++|||++++---||||++++++++
            +++++++++--+++--+++||++++++++---++++-------++++++++
    REV:    cacguggcacauggaacca--uaacacguuaagcugauauaugucacguug
	
	cgugcaucguaccaaggucaauugugcaugauggaagugcaacauaccacagugcacggugcauggugaaugguggggcuagaucauucuaaugugcaaggugcauaguggaagugcaccguacucaggugaaauguacaagguggauguuggguauggucuauagcgaguugcacuguauauagucgaauugcacaauaccaagguacacggugcaca
	.((((((((((((..(((..((((((((((((...((((((((...((((.((((((..((((((..(((((((........)))))))...))))))..)))))).))))..(((.(((((((((((.....((.(((...))).)).))))))))))).))).....)))))))).......))))...)))))))))))..)))..))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1407.1533.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	0.0915074999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaccaaggucaauugugca---ugaugga----agugcaac
            +++++--+++--++++++++|||++++---||||++++++++
            +++++--+++||++++++++---++++-------++++++++
    REV:    cauggaacca--uaacacguuaagcugauauaugucacguug
	
	cguaccaaggucaauugugcaugauggaagugcaacauaccacagugcacggugcauggugaaugguggggcuagaucauucuaaugugcaaggugcauaguggaagugcaccguacucaggugaaauguacaagguggauguuggguauggucuauagcgaguugcacuguauauagucgaauugcacaauaccaagguaca
	.(((((..(((..((((((((((((...((((((((...((((.((((((..((((((..(((((((........)))))))...))))))..)))))).))))..(((.(((((((((((.....((.(((...))).)).))))))))))).))).....)))))))).......))))...)))))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1407.2611.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.52	MeanVal:	3.72975777777778	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagugcacgaugcauguu-gaauggug
            ++++-++++++--++++++++|++++++++
            ++++-++++++--++++++++-++++++++
    REV:    ggugauacguggaacguguagucuuacuac
	
	cauggugcuugguggaagugcaucguacagagaucaaaugugcauaaugcaugacagaaguacaccauaccauagugcacgaugcauguugaaugguggaccuacaucauucugaugugcaaggugcauagugga
	.(((((((((..((...((((((.(((((.........)))))...))))))..)).)))..)))))).((((.((((((..((((((((((((((((......)))))))).))))))))..)))))).)))).

##################################################

##################################################
>scaffold1407.2615.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.52	MeanVal:	3.72975777777778	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagugcacgaugcauguu-gaauggug
            ++++-++++++--++++++++|++++++++
            ++++-++++++--++++++++-++++++++
    REV:    ggugauacguggaacguguagucuuacuac
	
	gugcuugguggaagugcaucguacagagaucaaaugugcauaaugcaugacagaaguacaccauaccauagugcacgaugcauguugaaugguggaccuacaucauucugaugugcaaggugcauagugga
	((((((..((...((((((.(((((.........)))))...))))))..)).))))))......((((.((((((..((((((((((((((((......)))))))).))))))))..)))))).)))).

##################################################

##################################################
>scaffold1407.2619.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.52	MeanVal:	3.72975777777778	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagugcacgaugcauguu-gaauggug
            ++++-++++++--++++++++|++++++++
            ++++-++++++--++++++++-++++++++
    REV:    ggugauacguggaacguguagucuuacuac
	
	uugguggaagugcaucguacagagaucaaaugugcauaaugcaugacagaaguacaccauaccauagugcacgaugcauguugaaugguggaccuacaucauucugaugugcaaggugcauagugga
	.(((((...((((((.(((((.........)))))...))))))..........)))))..((((.((((((..((((((((((((((((......)))))))).))))))))..)))))).)))).

##################################################

##################################################
>scaffold1407.2659.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.52	MeanVal:	3.72975777777778	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagugcacgaugcauguu-gaauggug
            ++++-++++++--++++++++|++++++++
            ++++-++++++--++++++++-++++++++
    REV:    ggugauacguggaacguguagucuuacuac
	
	gcaugacagaaguacaccauaccauagugcacgaugcauguugaaugguggaccuacaucauucugaugugcaaggugcauaguggaagugc
	((((.((....))........((((.((((((..((((((((((((((((......)))))))).))))))))..)))))).))))..))))

##################################################

##################################################
>scaffold1407.2679.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.52	MeanVal:	3.72975777777778	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagugcacgaugcauguu-gaauggug
            ++++-++++++--++++++++|++++++++
            ++++-++++++--++++++++-++++++++
    REV:    ggugauacguggaacguguagucuuacuac
	
	accauagugcacgaugcauguugaaugguggaccuacaucauucugaugugcaaggugcauaguggaagugcgcccuacuaaguuauaagguacaaaguggacagugggucuacauuauaccaagaugcacuu
	.((((.((((((..((((((((((((((((......)))))))).))))))))..)))))).)))).(((((...((....))......((((.((.((((((.....)))))).)).)))).....))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1430.1805.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	4.3746615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccgaccauaacauaaucgauagaucuaagauguauuccuac
            +++++++------+++++++++--++++-----+++++--++
            +++++++||||||+++++++++||++++----|+++++--++
    REV:    agguugg------guugguuau--agauauaa-auaaguuug
	
	cuccgaccauaacauaaucgauagaucuaagauguauuccuacaaauaaaaggaguuugaauaaauauagauauugguuggguuggaaagguugcuccaauaucuugauuucaaauaacaaugcaccguuggcguguauauauauauauauauauauacacguacaaa
	.(((((((......(((((((((..((((.....(((((..((...........))..)))))....))))))))))))))))))))..((.(((.....(((.(((....)))))).....))))).(((((((((((((((((....)))))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>scaffold1454.2311.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	0.221946666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaaggag-ggaucggcguguacugggguacgcc
            +++++-++|++--+++++++++++++-+++++++
            +++++-++-++--+++++++++++++-+++++++
    REV:    guuuuguuaccgugcugcacgugguuacgugcgg
	
	uuuuacagggaaaggccgaaacuagagggugcacgucgugcaccuccuuguuuucacugucccgcguagaauaaaggagggaucggcguguacugggguacgccgugcacauccuguucuucaaaguuccucguugcaaaaagggaggaauggcgugcauuggugcacgucgugccauuguuuuga
	.(((((.((((.((...(((((.((..(((((((...)))))))..)).)))))..)).))))..))))).(((((.((((..(((((((((((((.(((((((..(((.....)))........(((((((.((......)).)))))))))))))).)))))))))))))..)).)).))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1454.2376.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	-1.44290966666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagaauaaaggagggaucggcguguacugggguacgcc
            ++++++++-++------+++++++++++++-+++++++
            ++++++++-++--||||+++++++++++++-+++++++
    REV:    guuuuguuaccgu----gcugcacgugguuacgugcgg
	
	guagaauaaaggagggaucggcguguacugggguacgccgugcacauccuguucuucaaaguuccucguugcaaaaagggaggaauggcgugcauuggugcacgucgugccauuguuuuga
	.((((((((.((......(((((((((((((.(((((((..(((.....)))........(((((((.((......)).)))))))))))))).)))))))))))))..)).)))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1454.2381.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	0.221946666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaaggag-ggaucggcguguacugggguacgcc
            +++++-++|++--+++++++++++++-+++++++
            +++++-++-++--+++++++++++++-+++++++
    REV:    guuuuguuaccgugcugcacgugguuacgugcgg
	
	auaaaggagggaucggcguguacugggguacgccgugcacauccuguucuucaaaguuccucguugcaaaaagggaggaauggcgugcauuggugcacgucgugccauuguuuuga
	.(((((.((((..(((((((((((((.(((((((..(((.....)))........(((((((.((......)).)))))))))))))).)))))))))))))..)).)).))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1594.17598.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	2.39352166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccaaauucgcuguc-cccaccgccgucgccgucc-cc
            +++------++++++|+++--++++++++-+++--|++
            +++-|||||++++++-+++--++++++++-+++---++
    REV:    cggc-----uggcagugggaagcggcagccgcaacugg
	
	cgccaaauucgcuguccccaccgccgucgccguccccgccgccgucgccgagguaccuuggauggcgugccgaccguugcacaaggcggucggcggucaacgccgacggcgaagggugacggucggca
	.(((......(((((((((..((((((((.(((..((..((((((..(((((....))))))))))).((((((((((......))))))))))))...))).))))))))..))).)))))).))).

##################################################

##################################################
>scaffold1594.17611.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.90	MeanVal:	0.506522499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggauggcgugccgaccguugcacaaggcggucggcg
            ++++++++++++++++++++++-----++-+++++++
            ++++++++++++++++++++++-----++-+++++++
    REV:    accugccguacggcuggcagugggaagcggcagccgc
	
	guccccaccgccgucgccguccccgccgccgucgccgagguaccuuggauggcgugccgaccguugcacaaggcggucggcggucaacgccgacggcgaagggugacggucggcaugccguccau
	((.((...((.((.((.((.......)).)).)).)).)).))..((((((((((((((((((((((.....((.(((((((.....))))))).)).....)))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1594.17616.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.90	MeanVal:	0.506522499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggauggcgugccgaccguugcacaaggcggucggcg
            ++++++++++++++++++++++-----++-+++++++
            ++++++++++++++++++++++-----++-+++++++
    REV:    accugccguacggcuggcagugggaagcggcagccgc
	
	caccgccgucgccguccccgccgccgucgccgagguaccuuggauggcgugccgaccguugcacaaggcggucggcggucaacgccgacggcgaagggugacggucggcaugccguccau
	.(((..((.((.((.......)).)).))....)))....((((((((((((((((((((((.....((.(((((((.....))))))).)).....)))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1594.17628.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.90	MeanVal:	0.506522499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggauggcgugccgaccguugcacaaggcggucggcg
            ++++++++++++++++++++++-----++-+++++++
            ++++++++++++++++++++++-----++-+++++++
    REV:    accugccguacggcuggcagugggaagcggcagccgc
	
	cguccccgccgccgucgccgagguaccuuggauggcgugccgaccguugcacaaggcggucggcggucaacgccgacggcgaagggugacggucggcaugccguccau
	.((.((((.((....)).)).)).))..((((((((((((((((((((((.....((.(((((((.....))))))).)).....)))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1594.17634.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.90	MeanVal:	0.506522499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggauggcgugccgaccguugcacaaggcggucggcg
            ++++++++++++++++++++++-----++-+++++++
            ++++++++++++++++++++++-----++-+++++++
    REV:    accugccguacggcuggcagugggaagcggcagccgc
	
	cgccgccgucgccgagguaccuuggauggcgugccgaccguugcacaaggcggucggcggucaacgccgacggcgaagggugacggucggcaugccguccau
	.(((..((....)).)))....((((((((((((((((((((((.....((.(((((((.....))))))).)).....)))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1594.17637.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.90	MeanVal:	0.506522499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggauggcgugccgaccguugcacaaggcggucggcg
            ++++++++++++++++++++++-----++-+++++++
            ++++++++++++++++++++++-----++-+++++++
    REV:    accugccguacggcuggcagugggaagcggcagccgc
	
	cgccgucgccgagguaccuuggauggcgugccgaccguugcacaaggcggucggcggucaacgccgacggcgaagggugacggucggcaugccguccau
	.(((........)))....((((((((((((((((((((((.....((.(((((((.....))))))).)).....)))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1594.17643.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.90	MeanVal:	0.506522499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggauggcgugccgaccguugcacaaggcggucggcg
            ++++++++++++++++++++++-----++-+++++++
            ++++++++++++++++++++++-----++-+++++++
    REV:    accugccguacggcuggcagugggaagcggcagccgc
	
	cgccgagguaccuuggauggcgugccgaccguugcacaaggcggucggcggucaacgccgacggcgaagggugacggucggcaugccguccau
	.((....))....((((((((((((((((((((((.....((.(((((((.....))))))).)).....)))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1594.17655.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.90	MeanVal:	0.506522499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggauggcgugccgaccguugcacaaggcggucggcg
            ++++++++++++++++++++++-----++-+++++++
            ++++++++++++++++++++++-----++-+++++++
    REV:    accugccguacggcuggcagugggaagcggcagccgc
	
	uuggauggcgugccgaccguugcacaaggcggucggcggucaacgccgacggcgaagggugacggucggcaugccguccau
	.((((((((((((((((((((((.....((.(((((((.....))))))).)).....)))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1594.17661.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	-1.11476166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgugccgaccguugcacaaggcggucggcg
            +++++++++++++++++-----++-+++++++
            +++++++++++++++++-----++-+++++++
    REV:    ccguacggcuggcagugggaagcggcagccgc
	
	ggcgugccgaccguugcacaaggcggucggcggucaacgccgacggcgaagggugacggucggcaugccg
	(((((((((((((((((.....((.(((((((.....))))))).)).....))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1714.591.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	0.0516716666666661	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guugcucguguauagugga-cuugcauggauccaaggugcaugguucauagugcaa-guguccc
            ++-+++-++++++++++--|++++--+++-------++++++--+++++++++++-|+++--++
            ++|+++|++++++++++---++++||+++--|||||++++++-|+++++++++++--+++--++
    REV:    ca-uga-uacgugucaugucgaac--accga-----uacguaa-agguguuacgugguaccugg
	
	aguugcucguguauaguggacuugcauggauccaaggugcaugguucauagugcaagugucccguaacuaguugcacuguucauagagcaugauaaaagugcgccauaccauaaagaguugugcauugugcauggucgaacaucaacauacuaaugugcauguuucauagugggagugcgccauauuaaggugcaaaguacaaggugugugguaggagugcuccauacacagguuuacuaugcauaguggauauccacuauaccaacgugcacgguccauggugcauuguggaaaugcauagccacaagcuguacugugcauaguaca
	.((.(((.((((((((((..((((..(((.......((((((..(((((((((((.(((..((.......((((...(((((...((.((((.....(((((((...((........)).)))))))...)))).))))))).))))........(((((((((.(((((((((..((((((.......)))))).........((((((((.((.....))))))))))...))))))))).(((((((....)))))))...)))))))))))..)))..))))))))))).))))))..)))))))...))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1714.591.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	0.070520666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guugcucguguauagu--ggacuugcauggauccaaggugcaugguucauagugcaa-guguccc
            ++-+++-+++++++++||++-++++--+++-------++++++--+++++++++++-|+++--++
            ++|+++|+++++++++--++|++++||+++--|||||++++++-|+++++++++++--+++--++
    REV:    ca-uga-uacgugucauguc-gaac--accga-----uacguaa-agguguuacgugguaccugg
	
	aguugcucguguauaguggacuugcauggauccaaggugcaugguucauagugcaagugucccguaacuaguugcacuguucauagagcaugauaaaagugcgccauaccauaaagaguugugcauugugcauggucgaacaucaacauacuaaugugcauguuucauagugggagugcgccauauuaaggugcaaaguacaaggugugugguaggagugcuccauacacagguuuacuaugcauaguggauauccacuauaccaacgugcacgguccauggugcauuguggaaaugcauagccacaagcuguacugugcauaguaca
	.((.(((.(((((((((((.((((..(((.......((((((..(((((((((((.(((..((.......((((...(((((...((.((((.....(((((((...((........)).)))))))...)))).))))))).))))........(((((((((.(((((((((..((((((.......)))))).........((((((((.((.....))))))))))...))))))))).(((((((....)))))))...)))))))))))..)))..))))))))))).))))))..)))))))))..)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1714.591.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	0.0427449999999996	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcucguguauagugga-cuugcauggauccaaggugcaugguucauagugcaa-guguccc
            ++++-++++++++++--|++++--+++-------++++++--+++++++++++-|+++--++
            ++++|++++++++++---++++||+++--|||||++++++-|+++++++++++--+++--++
    REV:    auga-uacgugucaugucgaac--accga-----uacguaa-agguguuacgugguaccugg
	
	aguugcucguguauaguggacuugcauggauccaaggugcaugguucauagugcaagugucccguaacuaguugcacuguucauagagcaugauaaaagugcgccauaccauaaagaguugugcauugugcauggucgaacaucaacauacuaaugugcauguuucauagugggagugcgccauauuaaggugcaaaguacaaggugugugguaggagugcuccauacacagguuuacuaugcauaguggauauccacuauaccaacgugcacgguccauggugcauuguggaaaugcauagccacaagcuguacugugcauaguaca
	...((((.((((((((((..((((..(((.......((((((..(((((((((((.(((..((.......((((...(((((...((.((((.....(((((((...((........)).)))))))...)))).))))))).))))........(((((((((.(((((((((..((((((.......)))))).........((((((((.((.....))))))))))...))))))))).(((((((....)))))))...)))))))))))..)))..))))))))))).))))))..)))))))...))))))))))))))..

##################################################

##################################################
>scaffold1776.1826.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.165287666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguaauguacuaaugugcc-------------ccaugcaugguucauuguggaa-gugcacag---ugucaagg
            +++-+++++++-+++--++|||||||||||||++-+++++--+++++++++++-|++++++--|||+++++-++
            +++-+++++++|+++--++-------------++-+++++-|+++++++++++--++++++-----+++++-++
    REV:    auaguacguga-uacguggaacaucgaacaauggcacguga-aggugauacuugguaugugaaauaacaguacc
	
	auguaauguacuaaugugccccaugcaugguucauuguggaagugcacagugucaagguguacggcuugugguggaaaugcacagugccaagguggacuaugcauauuggcagugcacuauaccaagguugacggagcauaaugaaugguggaagugcaaacuaccaaguugcauugugcgucugugcacggugcaugguggaaguccaugacaauaaaguguaugguucauaguggaagugcacgguaacaagcuacaaggugcauagugcaugauag
	.(((.(((((((.(((..((((.(((((..(((((((((((.((((((..(((((.((.((.((((((.(((((....(((((..((((((.(((.......))).)))))))))))...)))))))))))))...((((..............))))...((((((...(((((((((((....)))))))))))))))))....)).))))).....))))))..))))))))))).))))).)).............))..)))))))))).))).

##################################################

##################################################
>scaffold1776.1830.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.314208499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auguacuaaugu-gcc-----ccaugcaugguucauuguggaa-gugcacag---ugucaagg
            +++++++--+++|++-|||||++-+++++--+++++++++++-|++++++--|||+++++-++
            +++++++-|+++-++------++-+++++-|+++++++++++--++++++-----+++++-++
    REV:    uacgugga-acaucgaacaauggcacguga-aggugauacuugguaugugaaauaacaguacc
	
	aauguacuaaugugccccaugcaugguucauuguggaagugcacagugucaagguguacggcuugugguggaaaugcacagugccaagguggacuaugcauauuggcagugcacuauaccaagguugacggagcauaaugaaugguggaagugcaaacuaccaaguugcauugugcgucugugcacggugcaugguggaaguccaugacaauaaaguguaugguucauaguggaagugcacgguaacaagcuacaaggugcauagugcaugauagaagugcacc
	.(((((((..(((((.((.(((((..(((((((((((.((((((..(((((.((.((.((((((.(((((....(((((..((((((.(((.......))).)))))))))))...)))))))))))))...((((..............))))...((((((...(((((((((((....)))))))))))))))))....)).))))).....))))))..))))))))))).))))).))......)).))).))))))).((((((.......)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1776.1835.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	0.122433166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augugcc-------------ccaugcaugguucauuguggaa-gugcacag---ugucaagg
            +++--++|||||||||||||++-+++++--+++++++++++-|++++++--|||+++++-++
            +++--++-------------++-+++++-|+++++++++++--++++++-----+++++-++
    REV:    uacguggaacaucgaacaauggcacguga-aggugauacuugguaugugaaauaacaguacc
	
	acuaaugugccccaugcaugguucauuguggaagugcacagugucaagguguacggcuugugguggaaaugcacagugccaagguggacuaugcauauuggcagugcacuauaccaagguugacggagcauaaugaaugguggaagugcaaacuaccaaguugcauugugcgucugugcacggugcaugguggaaguccaugacaauaaaguguaugguucauaguggaagugcacgguaacaagcuacaaggugcauagugcaugauagaagugcacc
	....(((..((((.(((((..(((((((((((.((((((..(((((.((.((.((((((.(((((....(((((..((((((.(((.......))).)))))))))))...)))))))))))))...((((..............))))...((((((...(((((((((((....)))))))))))))))))....)).))))).....))))))..))))))))))).))))).)).............))..))).((((((.......)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1776.1838.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	0.122433166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augugcc-------------ccaugcaugguucauuguggaa-gugcacag---ugucaagg
            +++--++|||||||||||||++-+++++--+++++++++++-|++++++--|||+++++-++
            +++--++-------------++-+++++-|+++++++++++--++++++-----+++++-++
    REV:    uacguggaacaucgaacaauggcacguga-aggugauacuugguaugugaaauaacaguacc
	
	aaugugccccaugcaugguucauuguggaagugcacagugucaagguguacggcuugugguggaaaugcacagugccaagguggacuaugcauauuggcagugcacuauaccaagguugacggagcauaaugaaugguggaagugcaaacuaccaaguugcauugugcgucugugcacggugcaugguggaaguccaugacaauaaaguguaugguucauaguggaagugcacgguaacaagcuacaaggugcauagugcaugauagaagugcacc
	.(((..((((.(((((..(((((((((((.((((((..(((((.((.((.((((((.(((((....(((((..((((((.(((.......))).)))))))))))...)))))))))))))...((((..............))))...((((((...(((((((((((....)))))))))))))))))....)).))))).....))))))..))))))))))).))))).)).............))..))).((((((.......)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1776.1852.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.0158833333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugguucauuguggaagugcacagugucaagguguacggcuugugguggaaaugcacagugccaagguggacuaugcau---auuggca
            ++++-++++------++++++-+++-++---+++--+++++++--------+++++----+++--+++++++++++++|||++++-++
            ++++-++++------++++++-+++|++---+++||+++++++-----|||+++++--||+++--+++++++++++++---++++-++
    REV:    accacgugaagauaguacgugauac-guggaaca--ucgaacaauggc---acgugaa--ggugauacuugguaugugaaauaacagu
	
	augguucauuguggaagugcacagugucaagguguacggcuugugguggaaaugcacagugccaagguggacuaugcauauuggcagugcacuauaccaagguugacggagcauaaugaaugguggaagugcaaacuaccaaguugcauugugcgucugugcacggugcaugguggaaguccaugacaauaaaguguaugguucauaguggaagugcacgguaacaagcuacaaggugcauagugcaugauagaagugcacca
	.((((.((((......((((((.(((.((...(((..(((((((........(((((....(((..(((((((((((((((((.((.((((((.(((((..((((........))))...)))))..))))))..((((((...(((((((((((....))))))))))))))))).......)).))))...)))))))))))))..)))..))))).....))))))))))...))))).))))))......)))).))))

##################################################

##################################################
>scaffold1776.1854.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.0155791666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguucauuguggaagugcacagugucaagguguacggcuugugguggaaaugcacagugccaagguggacuaugcau---auuggca
            +++-++++------++++++-+++-++---+++--+++++++--------+++++----+++--+++++++++++++|||++++-++
            +++-++++------++++++-+++|++---+++||+++++++-----|||+++++--||+++--+++++++++++++---++++-++
    REV:    ccacgugaagauaguacgugauac-guggaaca--ucgaacaauggc---acgugaa--ggugauacuugguaugugaaauaacagu
	
	gguucauuguggaagugcacagugucaagguguacggcuugugguggaaaugcacagugccaagguggacuaugcauauuggcagugcacuauaccaagguugacggagcauaaugaaugguggaagugcaaacuaccaaguugcauugugcgucugugcacggugcaugguggaaguccaugacaauaaaguguaugguucauaguggaagugcacgguaacaagcuacaaggugcauagugcaugauagaagugcacca
	(((.((((......((((((.(((.((...(((..(((((((........(((((....(((..(((((((((((((((((.((.((((((.(((((..((((........))))...)))))..))))))..((((((...(((((((((((....))))))))))))))))).......)).))))...)))))))))))))..)))..))))).....))))))))))...))))).))))))......)))).))).

##################################################

##################################################
>scaffold1776.1857.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuugugguggaaa----ugcacagugccaagguggacuaugcau---auuggca
            ++++++++-----||||+++++----+++--+++++++++++++|||++++-++
            ++++++++---------+++++--||+++--+++++++++++++---++++-++
    REV:    gaacaucgaacaauggcacgugaa--ggugauacuugguaugugaaauaacagu
	
	ucauuguggaagugcacagugucaagguguacggcuugugguggaaaugcacagugccaagguggacuaugcauauuggcagugcacuauaccaagguugacggagcauaaugaaugguggaagugcaaacuaccaaguugcauugugcgucugugcacggugcaugguggaaguccaugacaauaaaguguaugguucauaguggaagugcacgguaacaagcuacaaggugcauagugcaugauagaagugcacca
	.(((((((......)))))))....(((((((..((((((((.....(((((....(((..(((((((((((((((((.((.((((((.(((((..((((........))))...)))))..))))))..((((((...(((((((((((....))))))))))))))))).......)).))))...)))))))))))))..)))..))))).........))))))))((((.....)))).......))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1776.1867.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcaca------gugucaagguguacggcuugugguggaaa----ugcacagugccaagguggacuaugcau---auuggca
            ++++++-||||||+++-++--++++++--++++++++-----||||+++++----+++--+++++++++++++|||++++-++
            ++++++-------+++|++--++++++||++++++++---------+++++--||+++--+++++++++++++---++++-++
    REV:    cacgugaagauaguac-gugauacgug--gaacaucgaacaauggcacgugaa--ggugauacuugguaugugaaauaacagu
	
	agugcacagugucaagguguacggcuugugguggaaaugcacagugccaagguggacuaugcauauuggcagugcacuauaccaagguugacggagcauaaugaaugguggaagugcaaacuaccaaguugcauugugcgucugugcacggugcaugguggaaguccaugacaauaaaguguaugguucauaguggaagugcacgguaacaagcuacaaggugcauagugcaugauagaagugcacc
	.((((((.(((.((..((((((..((((((((.....(((((....(((..(((((((((((((((((.((.((((((.(((((..((((........))))...)))))..))))))..((((((...(((((((((((....))))))))))))))))).......)).))))...)))))))))))))..)))..))))).........))))))))))))))..))))).......)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1776.1881.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuugugguggaaa----ugcacagugccaagguggacuaugcau---auuggca
            ++++++++-----||||+++++----+++--+++++++++++++|||++++-++
            ++++++++---------+++++--||+++--+++++++++++++---++++-++
    REV:    gaacaucgaacaauggcacgugaa--ggugauacuugguaugugaaauaacagu
	
	agguguacggcuugugguggaaaugcacagugccaagguggacuaugcauauuggcagugcacuauaccaagguugacggagcauaaugaaugguggaagugcaaacuaccaaguugcauugugcgucugugcacggugcaugguggaaguccaugacaauaaaguguaugguucauaguggaagugcacgguaacaagcuacaaggugcauagugcaugauagaagugcacca
	.(((((((..((((((((.....(((((....(((..(((((((((((((((((.((.((((((.(((((..((((........))))...)))))..))))))..((((((...(((((((((((....))))))))))))))))).......)).))))...)))))))))))))..)))..))))).........))))))))((((.....)))).......))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1776.1888.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuugugguggaaaugcacagugccaagguggacuaugcau---auuggca
            +++++++--------+++++----+++--+++++++++++++|||++++-++
            +++++++-----|||+++++--||+++--+++++++++++++---++++-++
    REV:    ucgaacaauggc---acgugaa--ggugauacuugguaugugaaauaacagu
	
	cggcuugugguggaaaugcacagugccaagguggacuaugcauauuggcagugcacuauaccaagguugacggagcauaaugaaugguggaagugcaaacuaccaaguugcauugugcgucugugcacggugcaugguggaaguccaugacaauaaaguguaugguucauaguggaagugcacgguaacaagcuacaaggugcauagugcaugauagaagugcacca
	.(((((((........(((((....(((..(((((((((((((((((.((.((((((.(((((..((((........))))...)))))..))))))..((((((...(((((((((((....))))))))))))))))).......)).))))...)))))))))))))..)))..))))).....)))))))....(((((((..............))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1776.1894.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugguggaaa----ugcacagugccaagguggacuaugcau---auuggca
            +++++-----||||+++++----+++--+++++++++++++|||++++-++
            +++++---------+++++--||+++--+++++++++++++---++++-++
    REV:    caucgaacaauggcacgugaa--ggugauacuugguaugugaaauaacagu
	
	gugguggaaaugcacagugccaagguggacuaugcauauuggcagugcacuauaccaagguugacggagcauaaugaaugguggaagugcaaacuaccaaguugcauugugcgucugugcacggugcaugguggaaguccaugacaauaaaguguaugguucauaguggaagugcacgguaacaagcuacaaggugcauagugcaugauagaagugcacca
	(((((.....(((((....(((..(((((((((((((((((.((.((((((.(((((..((((........))))...)))))..))))))..((((((...(((((((((((....))))))))))))))))).......)).))))...)))))))))))))..)))..))))).........)))))..(((((((..............))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1776.1903.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcacagugccaagguggacuaugcau---auuggca
            +++++----+++--+++++++++++++|||++++-++
            +++++--||+++--+++++++++++++---++++-++
    REV:    acgugaa--ggugauacuugguaugugaaauaacagu
	
	augcacagugccaagguggacuaugcauauuggcagugcacuauaccaagguugacggagcauaaugaaugguggaagugcaaacuaccaaguugcauugugcgucugugcacggugcaugguggaaguccaugacaauaaaguguaugguucauaguggaagugcacgguaacaagcuacaaggugcauagugcaugauagaagugcacca
	.(((((....(((..(((((((((((((((((.((.((((((.(((((..((((........))))...)))))..))))))..((((((...(((((((((((....))))))))))))))))).......)).))))...)))))))))))))..)))..)))))..(((......)))..(((((((..............))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1794.15136.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	0.4116675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggaacac-gccacgucu-------uagaaggacacgccguguu--ccuc
            +++++++++|++++-++++|||||||+++++++-++-+++-++--||++++
            +++++++++-++++-++++-------+++++++|++|+++|++----++++
    REV:    uuccuugugccgguacagaaaaagagaucuuuc-gu-ugg-acucucggag
	
	ggaggaacacgccacgucuuagaaggacacgccguguuccucccaacagaggcucucagguugcuuucuagagaaaaagacauggccguguuccuua
	.(((((((((((((.(((((((((((.((.(((.((..((((......))))....)))))))))))))).......)))).)))).))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1807.4922.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	1.5468105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaggauucuga-auucugcagguaaaaguuac
            +++++++++-++|++++++++++-----+++++
            +++++++++-++-++++++++++|||||+++++
    REV:    gguuuuaggucucugagacgucu-----uaaug
	
	cucaggauucugaauucugcagguaaaaguuacauauaguaauucugcagagucucuggauuuuggu
	.(((((((((.((((((((((((.....(((((.....))))))))))))))).)).))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1817.390.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	1.115139	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augcauuaugcgaauuugacccuagaaugaugcacuu--cca--ccauacaaugg-----gca-ggg-gacc
            ++++++--++-++++---------------++++---||+++||++++++++++-|||||+++|++-|++++
            ++++++--++|++++|||||||||||||||++++-----+++--++++++++++------+++-++--++++
    REV:    uacguaucac-cuua---------------acguuauuugguucgguguguuacgaauaacguaccagcugg
	
	gcaccgugcccuaugguauggugcucuuucaucaugcauuaugcgaauuugacccuagaaugaugcacuuccaccauacaaugggcaggggaccuuuguauaguagauuucuacuaugcacaauacaccuuuauauuuuguaggucgaccaugcaauaagcauuguguggcuugguuuauugcaauuccacuaugcauacuguaacuugguauaaugcucucuaaaguccuuguacuuugcacuuuaguauaguguauuuccacuauacaccuugcgcauuagaaucaugua
	((((((((((....)))))))))).........((((((..((.((((...............((((...(((((((((((((.(((((.((((..((((((((((....))))))))))...((((...........))))))))..)).)))......))))))))))..))).....))))))))))..))))))......((.((((.((((((....((((((......)))))).......((((((((......)))))))).......))))))..)))).)).

##################################################

##################################################
>scaffold1822.1526.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacgacguguc-ccaagg--cgugcuccgggaacacggcguguucc
            +++------++|++++--||+++----++++-+++++-++++++++
            +++---|||++-++++----+++---|++++|+++++-++++++++
    REV:    gugaaa---agugguuaaaaguagua-gucc-ugugcggcacaagg
	
	acacgacgugucccaaggcgugcuccgggaacacggcguguuccauauggaacacggcguguccugaugaugaaaauuggugaaaagugacaggggccgaacacggcca
	.(((......((((((..(((....((((.(((((.((((((((....)))))))).)))))))))...)))....)))).))...))).....(((((....))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1822.1530.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acguguc-ccaagg--cgugcuccgggaacacggcguguucc
            ++---++|++++--||+++----++++-+++++-++++++++
            ++---++-++++----+++---|++++|+++++-++++++++
    REV:    ugaaaagugguuaaaaguagua-gucc-ugugcggcacaagg
	
	gacgugucccaaggcgugcuccgggaacacggcguguuccauauggaacacggcguguccugaugaugaaaauuggugaaaagugacaggggccgaacacggcca
	.((...((((((..(((....((((.(((((.((((((((....)))))))).)))))))))...)))....)))).))...))......(((((....))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1822.1535.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uc-ccaagg--cgugcuccgggaacacggcguguucc
            ++|++++--||+++----++++-+++++-++++++++
            ++-++++----+++---|++++|+++++-++++++++
    REV:    agugguuaaaaguagua-gucc-ugugcggcacaagg
	
	gucccaaggcgugcuccgggaacacggcguguuccauauggaacacggcguguccugaugaugaaaauuggugaaaagugacaggggccgaacacggcca
	.((((((..(((....((((.(((((.((((((((....)))))))).)))))))))...)))....)))).))...........(((((....))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1884.14964.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	6.99280266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuucaca---------acuguaccaaggug-------caaggugcaag-------ugcaccauaccaagcugcaugguacauaaugga
            ++++------|||||||||+++++++-++++++|||||||+++++++----|||||||++++++++++++---+++++-++-++++-++++
            ++++---------------+++++++-++++++-------+++++++-----------++++++++++++---+++++-++-++++-++++
    REV:    cccauauaucgacuucacauggcaugauuccacaucuaauguuccaccuaccacccugacgugguaugguaccacguaacacguaugaccu
	
	cggguuucacaacuguaccaaggugcaaggugcaagugcaccauaccaagcugcaugguacauaauggauaacggaagugcaccauaccauacuaaugugcauggaugcacuuccaccaugcacuaugaucucuccaccuugguauagugugguuccaguaugcacaaugcaccaugguauggugcagucccaccauccaccuuguaaucuacaccuuaguacgguacacuucagcuauauacccuguacaauagaaugaugcaauuucaccauucaccuuguacc
	.((((......(((((((.(((((((((((((....((((((((((((...(((((.((.((((.((((....(((((((((((((..((((....)))).)))).))))))))).....(((((((.(((..........))))))))))...)))).)))).)).)))))...))))))))))))...........))))))).......)))))).)))))))...............)))).((((((..(((((.((......)).)))))...)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1884.14964.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	6.99280266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuucaca---------acuguaccaaggug-------caaggugcaag-------ugcaccauaccaagcugcaugguacauaaugga
            ++++------|||||||||+++++++-++++++|||||||+++++++----|||||||++++++++++++---+++++-++-++++-++++
            ++++---------------+++++++-++++++-------+++++++-----------++++++++++++---+++++-++-++++-++++
    REV:    cccauauaucgacuucacauggcaugauuccacaucuaauguuccaccuaccacccugacgugguaugguaccacguaacacguaugaccu
	
	cggguuucacaacuguaccaaggugcaaggugcaagugcaccauaccaagcugcaugguacauaauggauaacggaagugcaccauaccauacuaaugugcauggaugcacuuccaccaugcacuaugaucucuccaccuugguauagugugguuccaguaugcacaaugcaccaugguauggugcagucccaccauccaccuuguaaucuacaccuuaguacgguacacuucagcuauauacccuguacaauagaaugaugcaauuucaccauucaccuuguacc
	.((((......(((((((.(((((((((((((....((((((((((((...(((((.((.((((.((((....(((((((((((((..((((....)))).)))).))))))))).((..(((((((.(((..........)))))))))))).)))).)))).)).)))))...))))))))))))...........))))))).......)))))).)))))))...............)))).((((((..(((((.((......)).)))))...)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1909.8374.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	0.00833999999999989	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcucggc--agggaaagacugggaaaucgucaaggaugccuucuuuguuuug
            +++-++++||++++++--+++++-----++++------+++--++++++++++
            +++|++++--++++++--+++++|||||++++-----|+++||++++++++++
    REV:    cug-gccgagucucuuagugacc-----gcggacgau-cgg--gaagcaaagc
	
	agaggcggggcucggcagggaaagacugggaaaucgucaaggaugccuucuuuguuuuguuggcgaaacgaagggcuagcaggcgccagugauucucugagccggucuggauuuccaacgccucg
	.((((((.(((.((((((((((..(((((.....((((......(((..((((((((((....))))))))))))).....)))))))))..))))))..))))))).((....))..)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1918.10976.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	2.67815233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaugugugauaugcauaccaccaugggcguggcuaguuguaggua-acggucguggcuugaugac-gaccac
            ++++-++++-+++++-+++-++++++--+++++-++-+++------|+++--+++++++++-++++|++++++
            ++++-++++-+++++-+++-++++++--+++++|++-+++-------+++--+++++++++-++++-++++++
    REV:    uguggacaccauaugagugcuggugugaguacc-auagacugggugaugcugguacuggaugauugauuggug
	
	guuuugugauuuucuuuugaauuuuggaaaaggggugucaaucacggacguggcggacaguaugugacaugugugauaugcauaccaccaugggcguggcuaguuguagguaacggucguggcuugaugacgaccacugacgugguuaguuaguaggucauggucguagugggucagauaccaugaguguggucgugaguauaccacagguguggugauauggaucacgggcgaggcaggauguuagccacgggcguggucuaggauacacca
	.((((.(((..(((....)))..))).)))).(((((((.((((((..((((((.((((...(((.((((.((((.(((((.(((.((((((..(((((.((.(((......(((..(((((((((.((((((((((....)))))).)))).)))))))))..))).......))).)))))))..)))))).))).))))).)))).)))).(((((....))))).......)))...)))).))))))..))))))....))))).)).

##################################################

##################################################
>scaffold1918.10984.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	2.67815233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaugugugauaugcauaccaccaugggcguggcuaguuguaggua-acggucguggcuugaugac-gaccac
            ++++-++++-+++++-+++-++++++--+++++-++-+++------|+++--+++++++++-++++|++++++
            ++++-++++-+++++-+++-++++++--+++++|++-+++-------+++--+++++++++-++++-++++++
    REV:    uguggacaccauaugagugcuggugugaguacc-auagacugggugaugcugguacuggaugauugauuggug
	
	auuuucuuuugaauuuuggaaaaggggugucaaucacggacguggcggacaguaugugacaugugugauaugcauaccaccaugggcguggcuaguuguagguaacggucguggcuugaugacgaccacugacgugguuaguuaguaggucauggucguagugggucagauaccaugaguguggucgugaguauaccacagguguggugauauggaucacgggcgaggcaggauguuagccacgggcguggucuaggauacacca
	.((((((..........)))))).(((((((.((((((..((((((.((((...(((.((((.((((.(((((.(((.((((((..(((((.((.(((......(((..(((((((((.((((((((((....)))))).)))).)))))))))..))).......))).)))))))..)))))).))).))))).)))).)))).(((((....))))).......)))...)))).))))))..))))))....))))).)).

##################################################

##################################################
>scaffold1918.11006.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	2.67815233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaugugugauaugcauaccaccaugggcguggcuaguuguaggua-acggucguggcuugaugac-gaccac
            ++++-++++-+++++-+++-++++++--+++++-++-+++------|+++--+++++++++-++++|++++++
            ++++-++++-+++++-+++-++++++--+++++|++-+++-------+++--+++++++++-++++-++++++
    REV:    uguggacaccauaugagugcuggugugaguacc-auagacugggugaugcugguacuggaugauugauuggug
	
	aggggugucaaucacggacguggcggacaguaugugacaugugugauaugcauaccaccaugggcguggcuaguuguagguaacggucguggcuugaugacgaccacugacgugguuaguuaguaggucauggucguagugggucagauaccaugaguguggucgugaguauaccacagguguggugauauggaucacgggcgaggcaggauguuagccacgggcguggucuaggauacacca
	.((.(((((.((((((..((((((.((((...(((.((((.((((.(((((.(((.((((((..(((((.((.(((......(((..(((((((((.((((((((((....)))))).)))).)))))))))..))).......))).)))))))..)))))).))).))))).)))).)))).(((((....))))).......)))...)))).))))))..))))))....))))).)).

##################################################

##################################################
>scaffold1918.11010.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	2.67815233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaugugugauaugcauaccaccaugggcguggcuaguuguaggua-acggucguggcuugaugac-gaccac
            ++++-++++-+++++-+++-++++++--+++++-++-+++------|+++--+++++++++-++++|++++++
            ++++-++++-+++++-+++-++++++--+++++|++-+++-------+++--+++++++++-++++-++++++
    REV:    uguggacaccauaugagugcuggugugaguacc-auagacugggugaugcugguacuggaugauugauuggug
	
	gugucaaucacggacguggcggacaguaugugacaugugugauaugcauaccaccaugggcguggcuaguuguagguaacggucguggcuugaugacgaccacugacgugguuaguuaguaggucauggucguagugggucagauaccaugaguguggucgugaguauaccacagguguggugauauggaucacgggcgaggcaggauguuagccacgggcguggucuaggauaca
	(((((.((((((..((((((.((((...(((.((((.((((.(((((.(((.((((((..(((((.((.(((......(((..(((((((((.((((((((((....)))))).)))).)))))))))..))).......))).)))))))..)))))).))).))))).)))).)))).(((((....))))).......)))...)))).))))))..))))))....))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1918.11016.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	2.67815233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaugugugauaugcauaccaccaugggcguggcuaguuguaggua-acggucguggcuugaugac-gaccac
            ++++-++++-+++++-+++-++++++--+++++-++-+++------|+++--+++++++++-++++|++++++
            ++++-++++-+++++-+++-++++++--+++++|++-+++-------+++--+++++++++-++++-++++++
    REV:    uguggacaccauaugagugcuggugugaguacc-auagacugggugaugcugguacuggaugauugauuggug
	
	aucacggacguggcggacaguaugugacaugugugauaugcauaccaccaugggcguggcuaguuguagguaacggucguggcuugaugacgaccacugacgugguuaguuaguaggucauggucguagugggucagauaccaugaguguggucgugaguauaccacagguguggugauauggaucacgggcgaggcaggauguuagccacgggcguggucuaggauacacc
	((((((..((((((.((((...(((.((((.((((.(((((.(((.((((((..(((((.((.(((......(((..(((((((((.((((((((((....)))))).)))).)))))))))..))).......))).)))))))..)))))).))).))))).)))).)))).(((((....))))).......)))...)))).))))))..))))))............

##################################################

##################################################
>scaffold1918.11041.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	2.67815233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acaugugugauaugcauaccaccaugggcguggcuaguuguaggua-acggucguggcuugaugac-gaccac
            ++++-++++-+++++-+++-++++++--+++++-++-+++------|+++--+++++++++-++++|++++++
            ++++-++++-+++++-+++-++++++--+++++|++-+++-------+++--+++++++++-++++-++++++
    REV:    uguggacaccauaugagugcuggugugaguacc-auagacugggugaugcugguacuggaugauugauuggug
	
	gacaugugugauaugcauaccaccaugggcguggcuaguuguagguaacggucguggcuugaugacgaccacugacgugguuaguuaguaggucauggucguagugggucagauaccaugaguguggucgugaguauaccacagguguggugauauggaucacgggcgaggcaggauguuagccacgggcguggucuaggauacacca
	.((((.((((.(((((.(((.((((((..(((((.((.(((......(((..(((((((((.((((((((((....)))))).)))).)))))))))..))).......))).)))))))..)))))).))).))))).)))).))))((((((.(((((((((..((.(((.........))).))..)))))))))..)).)))).

##################################################

##################################################
>scaffold1918.11046.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	0.332986333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugugauaugcauaccaccaugggcguggcuaguuguaggua-acggucguggcuugaugac-gaccac
            ++++-+++++-+++-++++++--+++++-++-+++------|+++--+++++++++-++++|++++++
            ++++-+++++-+++-++++++--+++++|++-+++-------+++--+++++++++-++++-++++++
    REV:    acaccauaugagugcuggugugaguacc-auagacugggugaugcugguacuggaugauugauuggug
	
	gugugauaugcauaccaccaugggcguggcuaguuguagguaacggucguggcuugaugacgaccacugacgugguuaguuaguaggucauggucguagugggucagauaccaugaguguggucgugaguauaccacagguguggugauauggaucacgggcgaggcaggauguuagccacgggcguggucuaggauacaccaug
	.((((.(((((.(((.((((((..(((((.((.(((......(((..(((((((((.((((((((((....)))))).)))).)))))))))..))).......))).)))))))..)))))).))).))))).))))...((((((((.(((((((((..((.(((.........))).))..)))))))))..)).)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold1918.11059.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-0.927750666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc---accaugggcguggcuag----uuguag-gu
            ++|||++++++--+++++++++||||++++--|++
            ++---++++++--+++++++++----++++---++
    REV:    ggaucuggugcgggcaccgauuguaggacggagcg
	
	accaccaugggcguggcuaguuguagguaacggucguggcuugaugacgaccacugacgugguuaguuaguaggucauggucguagugggucagauaccaugaguguggucgugaguauaccacagguguggugauauggaucacgggcgaggcaggauguuagccacgggcguggucuagga
	.((((((((..(((((((((((((..((.(((..(((((((((.((((((((((....)))))).)))).)))))))))..))).(((..(((..(((((((..((((((.........))))))..)))))))...)))..)))..))...))))....)))))))))..))))))...)).

##################################################

##################################################
>scaffold1918.9352.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuggagucaccacgggcgugguuguuuguucaccau
            +++++--++++++++-+++++++--+++--+++++++
            +++++--++++++++-+++++++--+++--+++++++
    REV:    uaacugggguggugcgugcaccgguggaaugguggug
	
	aauuggagucaccacgggcgugguuguuuguucaccauggguguugugguaagguggccacgggcguggucguaaggaggccacaaguguggugguaagguggccacgugcgugguggggucaauauauaagaauuaauaggguuuuua
	.(((((..((((((((.(((((((..(((..(((((((.....(((((((......)))))))..((((((.......))))))....)))))))..)))..))))))).))))))))..)))))...((((((((.....))))))))

##################################################

##################################################
>scaffold1918.9359.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	-2.09174933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaccacgggcgugguuguuuguucaccau
            ++++++++-+++++++--+++--+++++++
            ++++++++-+++++++--+++--+++++++
    REV:    gguggugcgugcaccgguggaaugguggug
	
	gucaccacgggcgugguuguuuguucaccauggguguugugguaagguggccacgggcguggucguaaggaggccacaaguguggugguaagguggccacgugcgugguggggucaauauauaagaauuaauaggguuuuua
	.((((((((.(((((((..(((..(((((((.....(((((((......)))))))..((((((.......))))))....)))))))..)))..))))))).))))))))..........((((((((.....))))))))

##################################################

##################################################
>scaffold1947.9291.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.44495	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acc-ucaca-----uuagcucagagca--agcugg
            +++|++++-|||||+++++++++-++-||++++++
            +++-++++------+++++++++-++---++++++
    REV:    ugguagugacaucgagucgagucauggcaucgauc
	
	aaccucacauuagcucagagcaagcuggaacuagcuggcaucagcuccucuaugagcuagaugauguuagggacuaacacugaagcucguccagcucaaucuugagcuggauguuagugucacuagcuacgguacugagcugagcuacagugaugguaaggagcuagguaguuggggugguuacuccuucucguagg
	.(((((((.(((((((((.((.((((((..(((((...(((((((((......))))).))))..)))))......(((((((....(((((((((((....))))))))))))))))))..))))))...)).)))))))))......)))).)))...(((..(((.(((..........)))))).))).....

##################################################

##################################################
>scaffold2010.251.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	4.11804	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuaugcauggu-ugau---guauaaa--auaca-aagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccac
            +++++++-+++++|++++|||++++++-||++++-|++-++++++++++++++++---------++++----+++++++--+++++
            +++++++-+++++-++++---++++++---++++--++-++++++++++++++++-------||++++-|||+++++++-|+++++
    REV:    gugauacaugucacguugaaccauauuguguguggguuguagguggaacaugucaaauagaa--ucaug---ccacguga-aggug
	
	cacggugcauggugaaugguggagcuagauauuucuaaugugcaaggugcauagugaaacuguaucguacuaaggugaaauuuacaauguggaugcuagaaguccucuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcacuauaccaaggcacacuaugcaugguugauguauaaaauacaaagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccacgguguaugguggaagugcaucguaccaaggucaauuaugcagaaugcaugauggauaugcacgauaccauacugcauggugcauggugaaugguggagguagaucauucuaacgugcaaggugcauaguggaagugcaccguacuaagauaaacuguacaagguggauguuggguguguguuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcaaauaccaauguagacggugcauauuguugaauaaagguaauuugcaaua
	.((((((((((((..((((.(((.((.....((((...(((((.....)))))..))))..(((((.(((....((((...))))...))))))))....))))).))))))))...))))))))..((((((......)))))).........(((((((.(((((((((((((((.((((.((.((((((((((((((((.........((((....(((((((..(((((...((((((((...((((((.........(((.(((((((.....))))))).)))))))))..)))))))).((((..((((((..(((((((........)))))))...))))))..))))...))))).))))))).)))).......)))))))))))))))).))..))))...))))))...)))).))))).)))))))..((((((((((((..(((.((((((....))))))..)))..)))).)))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2010.292.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	4.11804	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuaugcauggu-ugau---guauaaa--auaca-aagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccac
            +++++++-+++++|++++|||++++++-||++++-|++-++++++++++++++++---------++++----+++++++--+++++
            +++++++-+++++-++++---++++++---++++--++-++++++++++++++++-------||++++-|||+++++++-|+++++
    REV:    gugauacaugucacguugaaccauauuguguguggguuguagguggaacaugucaaauagaa--ucaug---ccacguga-aggug
	
	gcaaggugcauagugaaacuguaucguacuaaggugaaauuuacaauguggaugcuagaaguccucuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcacuauaccaaggcacacuaugcaugguugauguauaaaauacaaagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccacgguguaugguggaagugcaucguaccaaggucaauuaugcagaaugcaugauggauaugcacgauaccauacugcauggugcauggugaaugguggagguagaucauucuaacgugcaaggugcauaguggaagugcaccguacuaagauaaacuguacaagguggauguuggguguguguuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcaaauaccaauguagacggugcauauuguugaauaaagguaauuugcaaua
	((..(((..((((((...(((((((.(((....((((...))))...)))))))).))...(((.((((....((.....))....)))).)))....)))))))))...)).(((((((.(((((((((((((((.((((.((.((((((((((((((((.........((((....(((((((..(((((...((((((((...((((((.........(((.(((((((.....))))))).)))))))))..)))))))).((((..((((((..(((((((........)))))))...))))))..))))...))))).))))))).)))).......)))))))))))))))).))..))))...))))))...)))).))))).)))))))..((((((((((((..(((.((((((....))))))..)))..)))).)))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2010.295.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	4.11804	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuaugcauggu-ugau---guauaaa--auaca-aagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccac
            +++++++-+++++|++++|||++++++-||++++-|++-++++++++++++++++---------++++----+++++++--+++++
            +++++++-+++++-++++---++++++---++++--++-++++++++++++++++-------||++++-|||+++++++-|+++++
    REV:    gugauacaugucacguugaaccauauuguguguggguuguagguggaacaugucaaauagaa--ucaug---ccacguga-aggug
	
	aggugcauagugaaacuguaucguacuaaggugaaauuuacaauguggaugcuagaaguccucuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcacuauaccaaggcacacuaugcaugguugauguauaaaauacaaagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccacgguguaugguggaagugcaucguaccaaggucaauuaugcagaaugcaugauggauaugcacgauaccauacugcauggugcauggugaaugguggagguagaucauucuaacgugcaaggugcauaguggaagugcaccguacuaagauaaacuguacaagguggauguuggguguguguuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcaaauaccaauguagacggugcauauuguugaauaaagguaauuugcaaua
	.(((..((((((...(((((((.(((....((((...))))...)))))))).))...(((.((((....((.....))....)))).)))....)))))))))......(((((((.(((((((((((((((.((((.((.((((((((((((((((.........((((....(((((((..(((((...((((((((...((((((.........(((.(((((((.....))))))).)))))))))..)))))))).((((..((((((..(((((((........)))))))...))))))..))))...))))).))))))).)))).......)))))))))))))))).))..))))...))))))...)))).))))).)))))))..((((((((((((..(((.((((((....))))))..)))..)))).)))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2010.316.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	4.11804	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuaugcauggu-ugau---guauaaa--auaca-aagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccac
            +++++++-+++++|++++|||++++++-||++++-|++-++++++++++++++++---------++++----+++++++--+++++
            +++++++-+++++-++++---++++++---++++--++-++++++++++++++++-------||++++-|||+++++++-|+++++
    REV:    gugauacaugucacguugaaccauauuguguguggguuguagguggaacaugucaaauagaa--ucaug---ccacguga-aggug
	
	cguacuaaggugaaauuuacaauguggaugcuagaaguccucuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcacuauaccaaggcacacuaugcaugguugauguauaaaauacaaagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccacgguguaugguggaagugcaucguaccaaggucaauuaugcagaaugcaugauggauaugcacgauaccauacugcauggugcauggugaaugguggagguagaucauucuaacgugcaaggugcauaguggaagugcaccguacuaagauaaacuguacaagguggauguuggguguguguuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcaaauaccaauguagacggugcauauuguugaauaaagguaauuugcaaua
	.((((...((((.(((((.......((((.......))))........))))).)))))))).(((((......)))))..........(((((((.(((((((((((((((.((((.((.((((((((((((((((.........((((....(((((((..(((((...((((((((...((((((.........(((.(((((((.....))))))).)))))))))..)))))))).((((..((((((..(((((((........)))))))...))))))..))))...))))).))))))).)))).......)))))))))))))))).))..))))...))))))...)))).))))).)))))))..((((((((((((..(((.((((((....))))))..)))..)))).)))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2010.316.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	4.11804	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuaugcauggu-ugau---guauaaa--auaca-aagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccac
            +++++++-+++++|++++|||++++++-||++++-|++-++++++++++++++++---------++++----+++++++--+++++
            +++++++-+++++-++++---++++++---++++--++-++++++++++++++++-------||++++-|||+++++++-|+++++
    REV:    gugauacaugucacguugaaccauauuguguguggguuguagguggaacaugucaaauagaa--ucaug---ccacguga-aggug
	
	cguacuaaggugaaauuuacaauguggaugcuagaaguccucuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcacuauaccaaggcacacuaugcaugguugauguauaaaauacaaagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccacgguguaugguggaagugcaucguaccaaggucaauuaugcagaaugcaugauggauaugcacgauaccauacugcauggugcauggugaaugguggagguagaucauucuaacgugcaaggugcauaguggaagugcaccguacuaagauaaacuguacaagguggauguuggguguguguuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcaaauaccaauguagacggugcauauuguugaauaaagguaauuugcaaua
	.((((...((((.......((((.(((.((.((((.....))))))))).)))))))))))).(((((......)))))..........(((((((.(((((((((((((((.((((.((.((((((((((((((((.........((((....(((((((..(((((...((((((((...((((((.........(((.(((((((.....))))))).)))))))))..)))))))).((((..((((((..(((((((........)))))))...))))))..))))...))))).))))))).)))).......)))))))))))))))).))..))))...))))))...)))).))))).)))))))..((((((((((((..(((.((((((....))))))..)))..)))).)))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2010.337.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	4.11804	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuaugcauggu-ugau---guauaaa--auaca-aagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccac
            +++++++-+++++|++++|||++++++-||++++-|++-++++++++++++++++---------++++----+++++++--+++++
            +++++++-+++++-++++---++++++---++++--++-++++++++++++++++-------||++++-|||+++++++-|+++++
    REV:    gugauacaugucacguugaaccauauuguguguggguuguagguggaacaugucaaauagaa--ucaug---ccacguga-aggug
	
	auguggaugcuagaaguccucuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcacuauaccaaggcacacuaugcaugguugauguauaaaauacaaagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccacgguguaugguggaagugcaucguaccaaggucaauuaugcagaaugcaugauggauaugcacgauaccauacugcauggugcauggugaaugguggagguagaucauucuaacgugcaaggugcauaguggaagugcaccguacuaagauaaacuguacaagguggauguuggguguguguuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcaaauaccaauguagacggugcauauuguugaauaaagguaauuugcaaua
	.(((((.(((......(((.((((....((.....))....)))).)))...))))))))........(((((((.(((((((((((((((.((((.((.((((((((((((((((.........((((....(((((((..(((((...((((((((...((((((.........(((.(((((((.....))))))).)))))))))..)))))))).((((..((((((..(((((((........)))))))...))))))..))))...))))).))))))).)))).......)))))))))))))))).))..))))...))))))...)))).))))).)))))))..((((((((((((..(((.((((((....))))))..)))..)))).)))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2010.343.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	4.11804	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuaugcauggu-ugau---guauaaa--auaca-aagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccac
            +++++++-+++++|++++|||++++++-||++++-|++-++++++++++++++++---------++++----+++++++--+++++
            +++++++-+++++-++++---++++++---++++--++-++++++++++++++++-------||++++-|||+++++++-|+++++
    REV:    gugauacaugucacguugaaccauauuguguguggguuguagguggaacaugucaaauagaa--ucaug---ccacguga-aggug
	
	augcuagaaguccucuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcacuauaccaaggcacacuaugcaugguugauguauaaaauacaaagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccacgguguaugguggaagugcaucguaccaaggucaauuaugcagaaugcaugauggauaugcacgauaccauacugcauggugcauggugaaugguggagguagaucauucuaacgugcaaggugcauaguggaagugcaccguacuaagauaaacuguacaagguggauguuggguguguguuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcaaauaccaauguagacggugcauauuguugaauaaagguaauuugcaa
	.(((.(((...(((.(((..(((..((((((((..(((.(((..(((((((......))...(((((((.(((((((((((((((.((((.((.((((((((((((((((.........((((....(((((((..(((((...((((((((...((((((.........(((.(((((((.....))))))).)))))))))..)))))))).((((..((((((..(((((((........)))))))...))))))..))))...))))).))))))).)))).......)))))))))))))))).))..))))...))))))...)))).))))).)))))))....)))))...))).)))..))))))))..)))....))).)))...)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2010.343.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	4.11804	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuaugcauggu-ugau---guauaaa--auaca-aagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccac
            +++++++-+++++|++++|||++++++-||++++-|++-++++++++++++++++---------++++----+++++++--+++++
            +++++++-+++++-++++---++++++---++++--++-++++++++++++++++-------||++++-|||+++++++-|+++++
    REV:    gugauacaugucacguugaaccauauuguguguggguuguagguggaacaugucaaauagaa--ucaug---ccacguga-aggug
	
	augcuagaaguccucuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcacuauaccaaggcacacuaugcaugguugauguauaaaauacaaagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccacgguguaugguggaagugcaucguaccaaggucaauuaugcagaaugcaugauggauaugcacgauaccauacugcauggugcauggugaaugguggagguagaucauucuaacgugcaaggugcauaguggaagugcaccguacuaagauaaacuguacaagguggauguuggguguguguuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcaaauaccaauguagacggugcauauuguugaauaaagguaauuugcaa
	.(((.......(((.(((..(((..((((((((..(((.(((..(((((((......))...(((((((.(((((((((((((((.((((.((.((((((((((((((((.........((((....(((((((..(((((...((((((((...((((((.........(((.(((((((.....))))))).)))))))))..)))))))).((((..((((((..(((((((........)))))))...))))))..))))...))))).))))))).)))).......)))))))))))))))).))..))))...))))))...)))).))))).)))))))....)))))...))).)))..))))))))..)))....))).)))......))).

##################################################

##################################################
>scaffold2010.352.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	1.83678	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggu-ugauguauaaaauacaaagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccac
            ++++|+++--++++-----+++--++++++++++++++++---------++++----+++++++--+++++
            ++++-+++--++++--|||+++-|++++++++++++++++-------||++++-|||+++++++-|+++++
    REV:    accauauugugugugg---guug-uagguggaacaugucaaauagaa--ucaug---ccacguga-aggug
	
	guccucuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcacuauaccaaggcacacuaugcaugguugauguauaaaauacaaagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccacgguguaugguggaagugcaucguaccaaggucaauuaugcagaaugcaugauggauaugcacgauaccauacugcauggugcauggugaaugguggagguagaucauucuaacgugcaaggugcauaguggaagugcaccguacuaagauaaacuguacaagguggauguuggguguguguuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcaaauaccaauguagacggugcauauuguugaauaaagguaauuugcaaua
	.(((.((((....((.((((.....(((((((....(((.((......))))))))))))..(((((((..((((.....(((..((((((((((((((((.........((((....(((((((..(((((...((((((((...((((((.........(((.(((((((.....))))))).)))))))))..)))))))).((((..((((((..(((((((........)))))))...))))))..))))...))))).))))))).)))).......)))))))))))))))).)))..))))..))).))))...))))))....)))).)))((((((((((((..(((.((((((....))))))..)))..)))).)))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2010.369.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	1.4295455	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuguacauaguggaau-ugcacua---uaccaaggca---cacuaugca---ugg-uugauguau
            ++++++++++-+++++--|++++++-|||+++----+++|||+++++++++|||+++|++--+++++
            ++++++++++-+++++---++++++----+++---|+++---+++++++++---+++-++--+++++
    REV:    gugguauguggcaccuagcacguggaacaaugaca-cguaaggugauauguuuuaccuggaaacaua
	
	gcacuguacauaguggaauugcacuauaccaaggcacacuaugcaugguugauguauaaaauacaaagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccacgguguauggugg
	.((((((((((.(((((..((((((.(((....(((((((((((((((((..(((((...)))))..)).)))...)))))))))...)))...)))....))))))...))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2010.369.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	1.476363	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuguacauaguggaau-ugcacua---uaccaaggca---cacuaugca---ugg-uugauguau
            +++--+++++-+++++--|++++++-|||+++----+++|||+++++++++|||+++|++--+++++
            +++--+++++-+++++---++++++----+++---|+++---+++++++++---+++-++--+++++
    REV:    gugguauguggcaccuagcacguggaacaaugaca-cguaaggugauauguuuuaccuggaaacaua
	
	gcacuguacauaguggaauugcacuauaccaaggcacacuaugcaugguugauguauaaaauacaaagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccacgguguauggugg
	.(((..(((((.(((((..((((((.(((....(((((((((((((((((..(((((...)))))..)).)))...)))))))))...)))...)))....))))))...))))).)))))..))).

##################################################

##################################################
>scaffold2010.377.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	4.11804	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuaugcauggu-ugau---guauaaa--auaca-aagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccac
            +++++++-+++++|++++|||++++++-||++++-|++-++++++++++++++++---------++++----+++++++--+++++
            +++++++-+++++-++++---++++++---++++--++-++++++++++++++++-------||++++-|||+++++++-|+++++
    REV:    gugauacaugucacguugaaccauauuguguguggguuguagguggaacaugucaaauagaa--ucaug---ccacguga-aggug
	
	cauaguggaauugcacuauaccaaggcacacuaugcaugguugauguauaaaauacaaagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccacgguguaugguggaagugcaucguaccaaggucaauuaugcagaaugcaugauggauaugcacgauaccauacugcauggugcauggugaaugguggagguagaucauucuaacgugcaaggugcauaguggaagugcaccguacuaagauaaacuguacaagguggauguuggguguguguuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcaaauaccaauguagacggugcauauuguugaauaaagguaauuugcaaua
	.((((((......)))))).........(((((((.(((((((((((((((.((((.((.((((((((((((((((.........((((....(((((((..(((((...((((((((...((((((.........(((.(((((((.....))))))).)))))))))..)))))))).((((..((((((..(((((((........)))))))...))))))..))))...))))).))))))).)))).......)))))))))))))))).))..))))...))))))...)))).))))).)))))))..((((((((((((..(((.((((((....))))))..)))..)))).)))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2010.389.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	4.11804	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuaugcauggu-ugau---guauaaa--auaca-aagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccac
            +++++++-+++++|++++|||++++++-||++++-|++-++++++++++++++++---------++++----+++++++--+++++
            +++++++-+++++-++++---++++++---++++--++-++++++++++++++++-------||++++-|||+++++++-|+++++
    REV:    gugauacaugucacguugaaccauauuguguguggguuguagguggaacaugucaaauagaa--ucaug---ccacguga-aggug
	
	gcacuauaccaaggcacacuaugcaugguugauguauaaaauacaaagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccacgguguaugguggaagugcaucguaccaaggucaauuaugcagaaugcaugauggauaugcacgauaccauacugcauggugcauggugaaugguggagguagaucauucuaacgugcaaggugcauaguggaagugcaccguacuaagauaaacuguacaagguggauguuggguguguguuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcaaauaccaauguagacggugcauauuguugaauaaagguaauuugcaaua
	((.((......)))).(((((((.(((((((((((((((.((((.((.((((((((((((((((.........((((....(((((((..(((((...((((((((...((((((.........(((.(((((((.....))))))).)))))))))..)))))))).((((..((((((..(((((((........)))))))...))))))..))))...))))).))))))).)))).......)))))))))))))))).))..))))...))))))...)))).))))).)))))))..((((((((((((..(((.((((((....))))))..)))..)))).)))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2010.404.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	4.11804	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacuaugcauggu-ugau---guauaaa--auaca-aagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccac
            +++++++-+++++|++++|||++++++-||++++-|++-++++++++++++++++---------++++----+++++++--+++++
            +++++++-+++++-++++---++++++---++++--++-++++++++++++++++-------||++++-|||+++++++-|+++++
    REV:    gugauacaugucacguugaaccauauuguguguggguuguagguggaacaugucaaauagaa--ucaug---ccacguga-aggug
	
	acacuaugcaugguugauguauaaaauacaaagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccacgguguaugguggaagugcaucguaccaaggucaauuaugcagaaugcaugauggauaugcacgauaccauacugcauggugcauggugaaugguggagguagaucauucuaacgugcaaggugcauaguggaagugcaccguacuaagauaaacuguacaagguggauguuggguguguguuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcaaauaccaauguagacggugcauauuguugaauaaagguaauuugcaaua
	.(((((((.(((((((((((((((.((((.((.((((((((((((((((.........((((....(((((((..(((((...((((((((...((((((.........(((.(((((((.....))))))).)))))))))..)))))))).((((..((((((..(((((((........)))))))...))))))..))))...))))).))))))).)))).......)))))))))))))))).))..))))...))))))...)))).))))).)))))))..((((((((((((..(((.((((((....))))))..)))..)))).)))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2010.410.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	1.940004	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcauggu-ugauguauaaaauacaaagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccac
            ++-++++|+++--++++-----+++--++++++++++++++++---------++++----+++++++--+++++
            ++-++++-+++--++++--|||+++-|++++++++++++++++-------||++++-|||+++++++-|+++++
    REV:    ugaaccauauugugugugg---guug-uagguggaacaugucaaauagaa--ucaug---ccacguga-aggug
	
	ugcaugguugauguauaaaauacaaagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccacgguguaugguggaagugcaucguaccaaggucaauuaugcagaaugcaugauggauaugcacgauaccauacugcauggugcauggugaaugguggagguagaucauucuaacgugcaaggugcauaguggaagugcaccguacuaagauaaacuguacaagguggauguuggguguguguuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcaaauaccaauguagacggugcauauuguugaauaaagguaauuugcaaua
	.((.(((((((..((((.....(((..((((((((((((((((.........((((....(((((((..(((((...((((((((...((((((.........(((.(((((((.....))))))).)))))))))..)))))))).((((..((((((..(((((((........)))))))...))))))..))))...))))).))))))).)))).......)))))))))))))))).)))..))))..))).)))).))..(((((....)))))..((((((((((((..(((.((((((....))))))..)))..)))).)))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2010.413.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	1.83678	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggu-ugauguauaaaauacaaagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccac
            ++++|+++--++++-----+++--++++++++++++++++---------++++----+++++++--+++++
            ++++-+++--++++--|||+++-|++++++++++++++++-------||++++-|||+++++++-|+++++
    REV:    accauauugugugugg---guug-uagguggaacaugucaaauagaa--ucaug---ccacguga-aggug
	
	augguugauguauaaaauacaaagguccauuuuguauaguggaaugcacaguaacaaggugcacgauccacgguguaugguggaagugcaucguaccaaggucaauuaugcagaaugcaugauggauaugcacgauaccauacugcauggugcauggugaaugguggagguagaucauucuaacgugcaaggugcauaguggaagugcaccguacuaagauaaacuguacaagguggauguuggguguguguuauaccaaguugcacuguacauaguggaauugcaaauaccaauguagacggugcauauuguugaauaaagguaauuugcaaua
	.(((((((..((((.....(((..((((((((((((((((.........((((....(((((((..(((((...((((((((...((((((.........(((.(((((((.....))))))).)))))))))..)))))))).((((..((((((..(((((((........)))))))...))))))..))))...))))).))))))).)))).......)))))))))))))))).)))..))))..))).)))).....(((((....)))))..((((((((((((..(((.((((((....))))))..)))..)))).)))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2023.808.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	-2.8135295	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauucguca---guucauc-----cuaccugc
            +++++++++|||+++++++|||||++++++++
            +++++++++---+++++++-----++++++++
    REV:    uugaguaguuaacaaguagcgaaugguggaug
	
	ugauucgucaguucauccuaccugcuugcauguaggugguaagcgaugaacaauugaugaguuuuccgaaugaguuggaaaacucguuugaaauauucaaaagggaguacccugacugcuuaucaauaaaugagugucguugaaacgugugaaaaggcauugcauaacuuucccaccgccuuagcaucauu
	.((((((((((((((((((((((((......)))))))).....)))))))...)))))))))...((((((((((....)))))))))).....(((((.((((....))))(((.((((((......))))))))).)))))..(((((..(((((...................)))))..)).))).

##################################################

##################################################
>scaffold2031.1116.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	3.803172	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auggacucacag----uggcuggaguguucaguuagguaggaa-------gucaggaaaucaggu
            ++++++++++++||||++++-+++-++--++++-+++-++++-|||||||+++++++----++++
            ++++++++++++----++++|+++-++-|++++-+++|++++--------+++++++---|++++
    REV:    uacuugaguguccuuugcug-cuugacu-gucauucc-uccucauuugcccgguccugac-uccg
	
	cauggacucacaguggcuggaguguucaguuagguaggaagucaggaaaucagguccaaaugaagccucaguccuggcccguuuacuccuccuuacugucaguucgucguuuccugugaguucauc
	.((((((((((((((((.(((.((..((((.(((.((((.(((((((....((((.........))))...)))))))........))))))).)))).)).)))))))....)))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2120.120.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	2.01269383333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuuuuuggg-ugauuauuaguguguucgagcuucauuuucgugug--auuucguguuu-uggcauuaugugucuagacc
            ++++++-----|+++++-++----++++++++-++++---++++++-||+++++++++++|++++-+++++---+++++++
            ++++++------+++++-++||||++++++++-++++-||++++++---+++++++++++-++++-+++++-||+++++++
    REV:    auaaaguaaagagcuagaag----gcaagcucaagguu--ggcacgagaugaagugcagguaucgaaguauu--ggucugg
	
	auguuuuuugggugauuauuaguguguucgagcuucauuuucgugugauuucguguuuuggcauuaugugucuagacccguucauuuguaccguuucgguccauuugauguguuuuuuguaguauuuguuguccacagguacucuagagauagguggucugguuaugaagcuauggacgugaaguagagcacgguuggaacucgaacggaagaucgagaaaugaaauagaggagcugaggggcugcacgccgugcagccuuaggaugguguaaaaucacggcccuuaaguaggggaacgucgugcaccccugcacggcguuccucccauucaaauacgcaaaauuuugaaaaaaaugaggugcacgccgugcacccccagc
	.((((((.....(((((.((....((((((((.((((...((((((.(((((((((((((((.(((((...(((((((...(((..((.((((...)))).))..)))..(((((((...(((((((((.....)))))))))..)))))))...))))))).))))).)))).)))))))))))...)))))).)))).)))))))))).)))))......)))))).....((((.((((.((((((.((((((.((((.((((((((......)))............(((((((((((((((....))))))))))))))).)))))...........(((((....))))))))))))))).))))))))))))))

##################################################

##################################################
>scaffold2120.131.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	2.55851566666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugauuauuaguguguucgagcuucauuuucgugug--auuucguguuu-uggcauuaugugucuagacc
            +++++-++----++++++++-++++---++++++-||+++++++++++|++++-+++++---+++++++
            +++++-++||||++++++++-++++-||++++++---+++++++++++-++++-+++++-||+++++++
    REV:    gcuagaag----gcaagcucaagguu--ggcacgagaugaagugcagguaucgaaguauu--ggucugg
	
	gugauuauuaguguguucgagcuucauuuucgugugauuucguguuuuggcauuaugugucuagacccguucauuuguaccguuucgguccauuugauguguuuuuuguaguauuuguuguccacagguacucuagagauagguggucugguuaugaagcuauggacgugaaguagagcacgguuggaacucgaacggaagaucgagaaaugaaauagaggagcugaggggcugcacgccgugcagccuuaggaugguguaaaaucacggcccuuaaguaggggaacgucgugcaccccugcacggcguuccucccauucaaauacgcaaaauuuugaaaaaaaugaggugcacgccgugcacccccagc
	.(((((.((....((((((((.((((...((((((.(((((((((((((((.(((((...(((((((...(((..((.((((...)))).))..)))..(((((((...(((((((((.....)))))))))..)))))))...))))))).))))).)))).)))))))))))...)))))).)))).)))))))))).))))).................((((.((((.((((((.((((((.((((.((((((((......)))............(((((((((((((((....))))))))))))))).)))))...........(((((....))))))))))))))).))))))))))))))

##################################################

##################################################
>scaffold2120.133.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	2.5171245	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuauuaguguguucgagcuucauuuucgugug--auuucguguuu-uggcauuaugugucuagacc
            ++++-++----++++++++-++++---++++++-||+++++++++++|++++-+++++---+++++++
            ++++-++||||++++++++-++++-||++++++---+++++++++++-++++-+++++-||+++++++
    REV:    cuagaag----gcaagcucaagguu--ggcacgagaugaagugcagguaucgaaguauu--ggucugg
	
	gauuauuaguguguucgagcuucauuuucgugugauuucguguuuuggcauuaugugucuagacccguucauuuguaccguuucgguccauuugauguguuuuuuguaguauuuguuguccacagguacucuagagauagguggucugguuaugaagcuauggacgugaaguagagcacgguuggaacucgaacggaagaucgagaaaugaaauagaggagcugaggggcugcacgccgugcagccuuaggaugguguaaaaucacggcccuuaaguaggggaacgucgugcaccccugcacggcguuccucccauucaaauacgcaaaauuuugaaaaaaaugaggugcacgccgugcacccccagc
	((((.((....((((((((.((((...((((((.(((((((((((((((.(((((...(((((((...(((..((.((((...)))).))..)))..(((((((...(((((((((.....)))))))))..)))))))...))))))).))))).)))).)))))))))))...)))))).)))).)))))))))).))))..................((((.((((.((((((.((((((.((((.((((((((......)))............(((((((((((((((....))))))))))))))).)))))...........(((((....))))))))))))))).))))))))))))))

##################################################

##################################################
>scaffold2121.2544.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	-1.23904216666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccuucauggaugauuuauuauucuaug--gagau--uacuucucc
            ++++----+++--++++----++++++-||+++++||+++++++++
            ++++-|||+++--++++----++++++---+++++--+++++++++
    REV:    cggau---ccuguuaaggggagaggugguacuuuacugugaagagg
	
	auggcaacgaucuuugggaaccuacuagaagauguugucgaagccuucauggaugauuuauuauucuauggagauuacuucuccaaauguuuagaaaacuuggaaauucuuuuggugaggugugaagaaacucauccaguuuggaguugggagaagugucauuucaugguggagaggggaauuguccuaggcc
	.(((((((.((((((.((......)).)))))))))))))..((((....(((..((((....((((((.((((((((((((((....(((.....))).....((((((.((((((((...........)))).))))...)))))).)))))))))..)))))...))))))....))))..))).)))).

##################################################

##################################################
>scaffold2121.2544.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	-1.19334066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccuucauggaugauuuauuauucuaug--gagau--uacuucucc
            ++++----+++++++++----++++++-||+++++||+++++++++
            ++++-|||+++++++++----++++++---+++++--+++++++++
    REV:    cggau---ccuguuaaggggagaggugguacuuuacugugaagagg
	
	auggcaacgaucuuugggaaccuacuagaagauguugucgaagccuucauggaugauuuauuauucuauggagauuacuucuccaaauguuuagaaaacuuggaaauucuuuuggugaggugugaagaaacucauccaguuuggaguugggagaagugucauuucaugguggagaggggaauuguccuaggcc
	.(((((((.((((((.((......)).)))))))))))))..((((....(((((((((....((((((.((((((((((((((....(((.....))).....((((((.((((((((...........)))).))))...)))))).)))))))))..)))))...))))))....))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>scaffold2121.2546.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	-1.23904216666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccuucauggaugauuuauuauucuaug--gagau--uacuucucc
            ++++----+++--++++----++++++-||+++++||+++++++++
            ++++-|||+++--++++----++++++---+++++--+++++++++
    REV:    cggau---ccuguuaaggggagaggugguacuuuacugugaagagg
	
	ggcaacgaucuuugggaaccuacuagaagauguugucgaagccuucauggaugauuuauuauucuauggagauuacuucuccaaauguuuagaaaacuuggaaauucuuuuggugaggugugaagaaacucauccaguuuggaguugggagaagugucauuucaugguggagaggggaauuguccuaggcc
	((((((.((((((.((......)).))))))))))))...((((....(((..((((....((((((.((((((((((((((....(((.....))).....((((((.((((((((...........)))).))))...)))))).)))))))))..)))))...))))))....))))..))).)))).

##################################################

##################################################
>scaffold2121.2546.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	-1.19334066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccuucauggaugauuuauuauucuaug--gagau--uacuucucc
            ++++----+++++++++----++++++-||+++++||+++++++++
            ++++-|||+++++++++----++++++---+++++--+++++++++
    REV:    cggau---ccuguuaaggggagaggugguacuuuacugugaagagg
	
	ggcaacgaucuuugggaaccuacuagaagauguugucgaagccuucauggaugauuuauuauucuauggagauuacuucuccaaauguuuagaaaacuuggaaauucuuuuggugaggugugaagaaacucauccaguuuggaguugggagaagugucauuucaugguggagaggggaauuguccuaggcc
	((((((.((((((.((......)).))))))))))))...((((....(((((((((....((((((.((((((((((((((....(((.....))).....((((((.((((((((...........)))).))))...)))))).)))))))))..)))))...))))))....))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>scaffold2121.2585.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	-1.23904216666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccuucauggaugauuuauuauucuaug--gagau--uacuucucc
            ++++----+++--++++----++++++-||+++++||+++++++++
            ++++-|||+++--++++----++++++---+++++--+++++++++
    REV:    cggau---ccuguuaaggggagaggugguacuuuacugugaagagg
	
	agccuucauggaugauuuauuauucuauggagauuacuucuccaaauguuuagaaaacuuggaaauucuuuuggugaggugugaagaaacucauccaguuuggaguugggagaagugucauuucaugguggagaggggaauuguccuaggcc
	.((((....(((..((((....((((((.((((((((((((((....(((.....))).....((((((.((((((((...........)))).))))...)))))).)))))))))..)))))...))))))....))))..))).)))).

##################################################

##################################################
>scaffold2121.2585.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	-1.19334066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccuucauggaugauuuauuauucuaug--gagau--uacuucucc
            ++++----+++++++++----++++++-||+++++||+++++++++
            ++++-|||+++++++++----++++++---+++++--+++++++++
    REV:    cggau---ccuguuaaggggagaggugguacuuuacugugaagagg
	
	agccuucauggaugauuuauuauucuauggagauuacuucuccaaauguuuagaaaacuuggaaauucuuuuggugaggugugaagaaacucauccaguuuggaguugggagaagugucauuucaugguggagaggggaauuguccuaggcc
	.((((....(((((((((....((((((.((((((((((((((....(((.....))).....((((((.((((((((...........)))).))))...)))))).)))))))))..)))))...))))))....))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>scaffold2136.1398.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.439779666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggggguagcca--uggcaguaaaaagggguccgaucagaucaaccag-ugaccgguuuacg-gagcaaggaguuaagcaagggccagg
            ++++++++++-++||++++++---++++-+++++--++----+++++++|++++++++-----|+++++--++-++-------+++++++
            ++++++++++-++--++++++|||++++-+++++--++||||+++++++-++++++++------+++++--++-++-||||||+++++++
    REV:    cuccccuaucugucugccguc---uuucguuagggaag----guuggucgauuggccgccucaacuugugacugagg------ccggucc
	
	uuuugacuaggagaaagggguguaaaggucguggccggcucgcucuaaaaucuuuuguugggacuucugugugauacaggacuuacucucgaagaagcugauuggcgcggguagauuacgugacagacuauacuacuuggagccuaugucgagugaggggguagccauggcaguaaaaagggguccgaucagaucaaccagugaccgguuuacggagcaaggaguuaagcaagggccaggagauuuauaaaagaaccuggccggagucaguguucaacuccgccgguuagcugguuggaagggauugcuuucugccgucugucuauccccucu
	.((((((((((...(((..(((((...((((((....((((((.((((...(((((.((((((.(((((((...))))))).....)))))))))))....)))).))))))......))))))....)))))..)))....)))).)))))).((((((((((.((((((((...((((.(((((..((....(((((((((((((((.....(((((..((.((.......(((((((...............))))))).)).))..)))))......)))))))).)))))))))..))))).))))))))))..)).)))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2136.1493.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.905783999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucgagugaggggguagcca--uggcaguaaaaagggguccgaucagaucaaccag-ugaccgguuuacg-gagcaaggaguuaagcaagggccagg
            +++++--++++++++++-++||++++++---++++-+++++--++----+++++++|++++++++-----|+++++--++-++-------+++++++
            +++++||++++++++++-++--++++++|||++++-+++++--++||||+++++++-++++++++------+++++--++-++-||||||+++++++
    REV:    uaguu--cuccccuaucugucugccguc---uuucguuagggaag----guuggucgauuggccgccucaacuugugacugagg------ccggucc
	
	agcugauuggcgcggguagauuacgugacagacuauacuacuuggagccuaugucgagugaggggguagccauggcaguaaaaagggguccgaucagaucaaccagugaccgguuuacggagcaaggaguuaagcaagggccaggagauuuauaaaagaaccuggccggagucaguguucaacuccgccgguuagcugguuggaagggauugcuuucugccgucugucuauccccucuugauuuuaucuuagca
	.(((((..(((.(((((((..((.((.....))))..)))))))..)))...(((((..((((((((((.((((((((...((((.(((((..((....(((((((((((((((.....(((((..((.((.......(((((((...............))))))).)).))..)))))......)))))))).)))))))))..))))).))))))))))..)).)))))))))))))))......))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2136.1501.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.882771666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugucgagu---------gaggggguagcca--uggcaguaaaaagggguccgaucagaucaaccag-ugaccgguuuacg-gagcaaggaguuaagcaagggccagg
            +++--++-|||||||||++++++++++-++||++++++---++++-+++++--++----+++++++|++++++++-----|+++++--++-++-------+++++++
            +++--++----------++++++++++-++--++++++|||++++-+++++--++||||+++++++-++++++++------+++++--++-++-||||||+++++++
    REV:    acgauucuauuuuaguucuccccuaucugucugccguc---uuucguuagggaag----guuggucgauuggccgccucaacuugugacugagg------ccggucc
	
	ggcgcggguagauuacgugacagacuauacuacuuggagccuaugucgagugaggggguagccauggcaguaaaaagggguccgaucagaucaaccagugaccgguuuacggagcaaggaguuaagcaagggccaggagauuuauaaaagaaccuggccggagucaguguucaacuccgccgguuagcugguuggaagggauugcuuucugccgucugucuauccccucuugauuuuaucuuagcaa
	(((.(((((((..((.((.....))))..)))))))..)))..(((..((.((((((((((.((((((((...((((.(((((..((....(((((((((((((((.....(((((..((.((.......(((((((...............))))))).)).))..)))))......)))))))).)))))))))..))))).))))))))))..)).))))))))))..........))..))).

##################################################

##################################################
>scaffold2136.1531.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	4.24083	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuug---gagccuaugucgagugaggggguagcca--uggcaguaaaaagggguccgaucagaucaaccag-ugaccgguuuacg-gagcaaggaguuaagcaagggccagg
            ++++-|||+++-----+++++--++++++++++-++||++++++---++++-+++++--++----+++++++|++++++++-----|+++++--++-++-------+++++++
            ++++----+++-----+++++||++++++++++-++--++++++|||++++-+++++--++||||+++++++-++++++++------+++++--++-++-||||||+++++++
    REV:    ugaaacgauucuauuuuaguu--cuccccuaucugucugccguc---uuucguuagggaag----guuggucgauuggccgccucaacuugugacugagg------ccggucc
	
	uacuuggagccuaugucgagugaggggguagccauggcaguaaaaagggguccgaucagaucaaccagugaccgguuuacggagcaaggaguuaagcaagggccaggagauuuauaaaagaaccuggccggagucaguguucaacuccgccgguuagcugguuggaagggauugcuuucugccgucugucuauccccucuugauuuuaucuuagcaaagu
	.((((.(((.....(((((..((((((((((.((((((((...((((.(((((..((....(((((((((((((((.....(((((..((.((.......(((((((...............))))))).)).))..)))))......)))))))).)))))))))..))))).))))))))))..)).))))))))))))))).....)))....))))

##################################################

##################################################
>scaffold2136.1536.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	4.36353766666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagccuaugucgagugaggggguagcca--uggcaguaaaaagggguccgaucagaucaaccag-ugaccgguuuacg-gagcaaggaguuaagcaagggccagg
            +++-----+++++--++++++++++-++||++++++---++++-+++++--++----+++++++|++++++++-----|+++++--++-++-------+++++++
            +++-----+++++||++++++++++-++--++++++|||++++-+++++--++||||+++++++-++++++++------+++++--++-++-||||||+++++++
    REV:    uucuauuuuaguu--cuccccuaucugucugccguc---uuucguuagggaag----guuggucgauuggccgccucaacuugugacugagg------ccggucc
	
	ggagccuaugucgagugaggggguagccauggcaguaaaaagggguccgaucagaucaaccagugaccgguuuacggagcaaggaguuaagcaagggccaggagauuuauaaaagaaccuggccggagucaguguucaacuccgccgguuagcugguuggaagggauugcuuucugccgucugucuauccccucuugauuuuaucuua
	.(((.....(((((..((((((((((.((((((((...((((.(((((..((....(((((((((((((((.....(((((..((.((.......(((((((...............))))))).)).))..)))))......)))))))).)))))))))..))))).))))))))))..)).))))))))))))))).....))).

##################################################

##################################################
>scaffold2136.1540.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	0.944198666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuaugucgagu---------gaggggguagcca--uggcaguaaaaagggguccgaucagaucaaccag-ugaccgguuuacg-gagcaaggaguuaagcaagggccagg
            ++-+++--++-|||||||||++++++++++-++||++++++---++++-+++++--++----+++++++|++++++++-----|+++++--++-++-------+++++++
            ++-+++--++----------++++++++++-++--++++++|||++++-+++++--++||||+++++++-++++++++------+++++--++-++-||||||+++++++
    REV:    gaaacgauucuauuuuaguucuccccuaucugucugccguc---uuucguuagggaag----guuggucgauuggccgccucaacuugugacugagg------ccggucc
	
	ccuaugucgagugaggggguagccauggcaguaaaaagggguccgaucagaucaaccagugaccgguuuacggagcaaggaguuaagcaagggccaggagauuuauaaaagaaccuggccggagucaguguucaacuccgccgguuagcugguuggaagggauugcuuucugccgucugucuauccccucuugauuuuaucuuagcaaagu
	.((.(((..((.((((((((((.((((((((...((((.(((((..((....(((((((((((((((.....(((((..((.((.......(((((((...............))))))).)).))..)))))......)))))))).)))))))))..))))).))))))))))..)).))))))))))..........))..))).)).

##################################################

##################################################
>scaffold2136.1543.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.882771666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugucgagu---------gaggggguagcca--uggcaguaaaaagggguccgaucagaucaaccag-ugaccgguuuacg-gagcaaggaguuaagcaagggccagg
            +++--++-|||||||||++++++++++-++||++++++---++++-+++++--++----+++++++|++++++++-----|+++++--++-++-------+++++++
            +++--++----------++++++++++-++--++++++|||++++-+++++--++||||+++++++-++++++++------+++++--++-++-||||||+++++++
    REV:    acgauucuauuuuaguucuccccuaucugucugccguc---uuucguuagggaag----guuggucgauuggccgccucaacuugugacugagg------ccggucc
	
	augucgagugaggggguagccauggcaguaaaaagggguccgaucagaucaaccagugaccgguuuacggagcaaggaguuaagcaagggccaggagauuuauaaaagaaccuggccggagucaguguucaacuccgccgguuagcugguuggaagggauugcuuucugccgucugucuauccccucuugauuuuaucuuagcaa
	.(((..((.((((((((((.((((((((...((((.(((((..((....(((((((((((((((.....(((((..((.((.......(((((((...............))))))).)).))..)))))......)))))))).)))))))))..))))).))))))))))..)).))))))))))..........))..))).

##################################################

##################################################
>scaffold2136.1552.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.439779666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggggguagcca--uggcaguaaaaagggguccgaucagaucaaccag-ugaccgguuuacg-gagcaaggaguuaagcaagggccagg
            ++++++++++-++||++++++---++++-+++++--++----+++++++|++++++++-----|+++++--++-++-------+++++++
            ++++++++++-++--++++++|||++++-+++++--++||||+++++++-++++++++------+++++--++-++-||||||+++++++
    REV:    cuccccuaucugucugccguc---uuucguuagggaag----guuggucgauuggccgccucaacuugugacugagg------ccggucc
	
	gaggggguagccauggcaguaaaaagggguccgaucagaucaaccagugaccgguuuacggagcaaggaguuaagcaagggccaggagauuuauaaaagaaccuggccggagucaguguucaacuccgccgguuagcugguuggaagggauugcuuucugccgucugucuauccccucu
	((((((((((.((((((((...((((.(((((..((....(((((((((((((((.....(((((..((.((.......(((((((...............))))))).)).))..)))))......)))))))).)))))))))..))))).))))))))))..)).)))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2136.1563.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.237780666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auggcaguaaaaagggguccgaucagaucaaccag-ugaccgguuuacg-gagcaaggaguuaagcaagggccagg
            +++++++---++++-+++++--++----+++++++|++++++++-----|+++++--++-++-------+++++++
            +++++++|||++++-+++++--++||||+++++++-++++++++------+++++--++-++-||||||+++++++
    REV:    ugccguc---uuucguuagggaag----guuggucgauuggccgccucaacuugugacugagg------ccggucc
	
	cauggcaguaaaaagggguccgaucagaucaaccagugaccgguuuacggagcaaggaguuaagcaagggccaggagauuuauaaaagaaccuggccggagucaguguucaacuccgccgguuagcugguuggaagggauugcuuucugccguc
	.(((((((...((((.(((((..((....(((((((((((((((.....(((((..((.((.......(((((((...............))))))).)).))..)))))......)))))))).)))))))))..))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2148.449.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.0935654999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccacuauucauagugcaug------------augaaugcaca-cca-uac-cauugu--gcaugauucauuaugaa-uag
            ++++++++++++--+++++-||||||||||||+++-++++++-|+++|+++|++++++||++++-----+++++++-|+++
            ++++++++++++--+++++-------------+++|++++++--+++-+++-++++++--++++-||||+++++++--+++
    REV:    aggugguggguggaacguaaaaagugguauuaugc-ugcgugaaggugaugcgugacaagcguaa----uaauacuacauc
	
	gugcauaguaguacuguaguauaacuagguccacuauucauagugcaugaugaaugcacaccauaccauugugcaugauucauuaugaauagaggaacuacaucauaauaaugcgaacagugcguaguggaagugcgucguauuauggugaaaaaugcaaggugggugguggaagugcac
	(((((((((.((((....)))).))))..((((((((((((..(((((.(((.((((((.((((((((((((((((.....(((((((.(((.....)))..))))))).))))..)))))).))).)))..))))))))).............)))))..))))))))))))..)))))

##################################################

##################################################
>scaffold2148.453.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.0935654999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccacuauucauagugcaug------------augaaugcaca-cca-uac-cauugu--gcaugauucauuaugaa-uag
            ++++++++++++--+++++-||||||||||||+++-++++++-|+++|+++|++++++||++++-----+++++++-|+++
            ++++++++++++--+++++-------------+++|++++++--+++-+++-++++++--++++-||||+++++++--+++
    REV:    aggugguggguggaacguaaaaagugguauuaugc-ugcgugaaggugaugcgugacaagcguaa----uaauacuacauc
	
	auaguaguacuguaguauaacuagguccacuauucauagugcaugaugaaugcacaccauaccauugugcaugauucauuaugaauagaggaacuacaucauaauaaugcgaacagugcguaguggaagugcgucguauuauggugaaaaaugcaaggugggugguggaa
	.((((.((((....)))).))))..((((((((((((..(((((.(((.((((((.((((((((((((((((.....(((((((.(((.....)))..))))))).))))..)))))).))).)))..))))))))).............)))))..)))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2148.471.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.0895474999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuagguccacuauucauagugcaug------------augaaugcaca-cca-uac-cauugu--gcaugauucauuaugaa-uag
            +++---++++++++++++--+++++-||||||||||||+++-++++++-|+++|+++|++++++||++++-----+++++++-|+++
            +++|||++++++++++++--+++++-------------+++|++++++--+++-+++-++++++--++++-||||+++++++--+++
    REV:    uga---aggugguggguggaacguaaaaagugguauuaugc-ugcgugaaggugaugcgugacaagcguaa----uaauacuacauc
	
	aacuagguccacuauucauagugcaugaugaaugcacaccauaccauugugcaugauucauuaugaauagaggaacuacaucauaauaaugcgaacagugcguaguggaagugcgucguauuauggugaaaaaugcaaggugggugguggaagug
	.(((...((((((((((((..(((((.(((.((((((.((((((((((((((((.....(((((((.(((.....)))..))))))).))))..)))))).))).)))..))))))))).............)))))..))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2148.471.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.0935654999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccacuauucauagugcaug------------augaaugcaca-cca-uac-cauugu--gcaugauucauuaugaa-uag
            ++++++++++++--+++++-||||||||||||+++-++++++-|+++|+++|++++++||++++-----+++++++-|+++
            ++++++++++++--+++++-------------+++|++++++--+++-+++-++++++--++++-||||+++++++--+++
    REV:    aggugguggguggaacguaaaaagugguauuaugc-ugcgugaaggugaugcgugacaagcguaa----uaauacuacauc
	
	aacuagguccacuauucauagugcaugaugaaugcacaccauaccauugugcaugauucauuaugaauagaggaacuacaucauaauaaugcgaacagugcguaguggaagugcgucguauuauggugaaaaaugcaaggugggugguggaagug
	.......((((((((((((..(((((.(((.((((((.((((((((((((((((.....(((((((.(((.....)))..))))))).))))..)))))).))).)))..))))))))).............)))))..))))))))))))....

##################################################

##################################################
>scaffold2148.477.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.0935654999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccacuauucauagugcaug------------augaaugcaca-cca-uac-cauugu--gcaugauucauuaugaa-uag
            ++++++++++++--+++++-||||||||||||+++-++++++-|+++|+++|++++++||++++-----+++++++-|+++
            ++++++++++++--+++++-------------+++|++++++--+++-+++-++++++--++++-||||+++++++--+++
    REV:    aggugguggguggaacguaaaaagugguauuaugc-ugcgugaaggugaugcgugacaagcguaa----uaauacuacauc
	
	guccacuauucauagugcaugaugaaugcacaccauaccauugugcaugauucauuaugaauagaggaacuacaucauaauaaugcgaacagugcguaguggaagugcgucguauuauggugaaaaaugcaaggugggugguggaa
	.((((((((((((..(((((.(((.((((((.((((((((((((((((.....(((((((.(((.....)))..))))))).))))..)))))).))).)))..))))))))).............)))))..)))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2225.348.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	-1.77199666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuuccuaguaaggugcagaguacaa-ugugg
            ++++++-------+++++++++-+++|+++++
            ++++++---||||+++++++++|+++-+++++
    REV:    ugaagguga----uauguuuca-guugguacc
	
	agugcuuccuaguaaggugcagaguacaauguggauggugggaguacucccaccauggugcacagugcauagugcauggaccaaguacccaugguugacuuuguauaguggaaguguauuguaccaagcuguaaugugcauggugcau
	...((((((.......(((((((((.((((((((..(((((((....))))))).((((.((...(((.....))))).)))).....))))).))))))))))))...))))))....(((((((.((........)).))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2269.1099.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.55	MeanVal:	3.32838233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaggau--uugcaagauugauagugcgggc
            +++++++||++++------++++++++++++
            +++++++--++++------++++++++++++
    REV:    agucuuggagacgagaauucuaucacgcccg
	
	aucaggauuugcaagauugauagugcgggccaacuuugcccgcacuaucuuaagagcagagguucugaaugaacauaagagacaucuacuugaguuugaaauccuucaaagcauaauuggauuuguagaugucaaguugcucaauaucgagu
	.(((((((((((......((((((((((((.......))))))))))))......))))..)))))))............(((((((((.........((((((..............))))))))))))))).....((((......))))

##################################################

##################################################
>scaffold2272.1438.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.57209433333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaugggau-acggcgucgaggcaaacagaccaauc-agugcaugagauggc--cu
            +++--++--|++++-+++++++------+++-++++|++-++-++++++++-||++
            +++--++---++++|+++++++-|||||+++-++++-++-++|++++++++---++
    REV:    ucuguucaccuguc-cagcuuca-----cugcuuagcucucg-acuuugucuauga
	
	uuccagaaggaacacgcccguguccacucucuggaaguuggaguccaaaaucccaugccuagaacacggcguguuccagggaacacggauggaacacggcguguuugaacccguguccagucccuggaacuuuggcauccgaaauuccauacggaacauagcguguuauagggaacaccgauuggacacggcguguuccuagaugggauacggcgucgaggcaaacagaccaaucagugcaugagauggccuucucuaguaucuguuucagcucucgauucgucacuucgaccuguccacuugucugaggau
	.(((...(((((((((.(((((((((.((...(((..((((...))))..)))....((((.((((((..(((((((.((((.......(((.((((((.((......))))))))))).)))).((((.(((((...))))).))))....)))))))..)))))).)))).......)).))))))))))))))))))(((..((..((((.(((((((......(((.((((((.((.((((((((.((.....))...)))))))))).)).)))).))).)))))))))))...))..)))..))).

##################################################

##################################################
>scaffold2272.1444.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.57209433333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaugggau-acggcgucgaggcaaacagaccaauc-agugcaugagauggc--cu
            +++--++--|++++-+++++++------+++-++++|++-++-++++++++-||++
            +++--++---++++|+++++++-|||||+++-++++-++-++|++++++++---++
    REV:    ucuguucaccuguc-cagcuuca-----cugcuuagcucucg-acuuugucuauga
	
	aaggaacacgcccguguccacucucuggaaguuggaguccaaaaucccaugccuagaacacggcguguuccagggaacacggauggaacacggcguguuugaacccguguccagucccuggaacuuuggcauccgaaauuccauacggaacauagcguguuauagggaacaccgauuggacacggcguguuccuagaugggauacggcgucgaggcaaacagaccaaucagugcaugagauggccuucucuaguaucuguuucagcucucgauucgucacuucgaccuguccacuugucug
	.(((((((((.(((((((((.((...(((..((((...))))..)))....((((.((((((..(((((((.((((.......(((.((((((.((......))))))))))).)))).((((.(((((...))))).))))....)))))))..)))))).)))).......)).))))))))))))))))))(((..((..((((.(((((((......(((.((((((.((.((((((((.((.....))...)))))))))).)).)))).))).)))))))))))...))..))).

##################################################

##################################################
>scaffold2272.1498.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	1.6889015	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccu-agaugggau-acggcgucgaggcaaacagaccaauc-agugcaugagauggc--cu
            ++++|+++--++--|++++-+++++++------+++-++++|++-++-++++++++-||++
            ++++-+++--++---++++|+++++++-|||||+++-++++-++-++|++++++++---++
    REV:    aggagucuguucaccuguc-cagcuuca-----cugcuuagcucucg-acuuugucuauga
	
	agaacacggcguguuccagggaacacggauggaacacggcguguuugaacccguguccagucccuggaacuuuggcauccgaaauuccauacggaacauagcguguuauagggaacaccgauuggacacggcguguuccuagaugggauacggcgucgaggcaaacagaccaaucagugcaugagauggccuucucuaguaucuguuucagcucucgauucgucacuucgaccuguccacuugucugaggau
	.(((((((.(((((((((...........))))))))).)))))))..((((((((((((((..(((((.(((((...))))).))))).............(((((......))))).)))))))))))).))..(((((((..((..((((.(((((((......(((.((((((.((.((((((((.((.....))...)))))))))).)).)))).))).)))))))))))...))..))).)))).

##################################################

##################################################
>scaffold2374.5398.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-1.22966666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccugcaacucgucuccauaucuggacuguggug-uucuugca
            ++++++---++++++----+++++--++++-++|++++++++
            ++++++|||++++++||||+++++-|++++-++-++++++++
    REV:    ggacgu---guagag----agauua-gcacgacgaaggaugu
	
	accugcaacucgucuccauaucuggacugugguguucuugcacugguguaggaagcagcacgauuagagagaugugcagga
	.((((((...((((((....(((((..((((.((((((((((....)))))))).)).)))).))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2484.327.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	1.47611	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuu--uuauaguuu--------gaucucagcaacug-aauguuaauu---gc
            +++-||+++++++++||||||||++++-+++++++++|++++++++--|||++
            +++---+++++++++--------++++|+++++++++-++++++++-----++
    REV:    cgacuuaguguuaagauucguuuuuag-guuguugauguuguaguuugaaucg
	
	gauuauaacuuaguaauagguuucaguccuggaacuuaguaauuaguuaaaaaaauuggguuugcauuucaguccuggaacuuauguuaguuuacaguuuaguuagcaguaguuuguuaggccgauuucugugucucgugaucuguuuuuauaguuugaucucagcaacugaauguuaauugcauaaccuauuugucaucuuaacuaaguuuuaguggcuaauagguuaauugccaauuuuuguucuaguggaagaagaagagcagcuaaguuugauguuguaguuguuggauuuuugcuuagaauugugauucagcu
	((((((.(((.....(((((((((((..((((((..(((...((((((.....))))))..)))..))))))..)))))))))))...))).(((((.((.((((((((....)))))).)).))...)))))....)))))).(((.(((((((((((((.(((((((((((((((((..((.(((((((((.(((((...(((...)))...))))).)))))))))..(((...(((((.(((.....))).)))))..))))).....)))))))).)))))))))))))........)))))))))...))).

##################################################

##################################################
>scaffold2484.457.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	4.31196149999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugucucgugau-cuguuuuuauaguuu-gaucucagcaacug-aauguuaauu---gc
            ++--+++--++|+++-------+++--|++++-+++++++++|++++++++--|||++
            ++--+++--++-+++|||||||+++---++++|+++++++++-++++++++-----++
    REV:    acuuaguguuaagau-------ucguuuuuag-guuguugauguuguaguuugaaucg
	
	gugucucgugaucuguuuuuauaguuugaucucagcaacugaauguuaauugcauaaccuauuugucaucuuaacuaaguuuuaguggcuaauagguuaauugccaauuuuuguucuaguggaagaagaagagcagcuaaguuugauguuguaguuguuggauuuuugcuuagaauugugauucag
	.((..(((..(((((.......(((..((((.(((((((((((((((((..((.(((((((((.(((((...(((...)))...))))).)))))))))..(((...(((((.(((.....))).)))))..))))).....)))))))).)))))))))))))...)))))).))..)))..)).

##################################################

##################################################
>scaffold2484.463.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	3.92630666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gu--gaucu--guuuuuauaguuu-gaucucagcaacug-aauguuaauu---gc
            ++||++++-||+++++---+++--|++++-+++++++++|++++++++--|||++
            ++--++++---+++++-||+++---++++|+++++++++-++++++++-----++
    REV:    cgacuuaguguuaagau--ucguuuuuag-guuguugauguuguaguuugaaucg
	
	cgugaucuguuuuuauaguuugaucucagcaacugaauguuaauugcauaaccuauuugucaucuuaacuaaguuuuaguggcuaauagguuaauugccaauuuuuguucuaguggaagaagaagagcagcuaaguuugauguuguaguuguuggauuuuugcuuagaauugugauucagcu
	.((((((.(((((...(((..((((.(((((((((((((((((..((.(((((((((.(((((...(((...)))...))))).)))))))))..(((...(((((.(((.....))).)))))..))))).....)))))))).)))))))))))))...))).)))))...))))..)).

##################################################

##################################################
>scaffold2484.468.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	2.051696	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguuuuuauaguuu--------gaucucagcaacug-aauguuaauu---gc
            +++---+++++++++||||||||++++-+++++++++|++++++++--|||++
            +++--|+++++++++--------++++|+++++++++-++++++++-----++
    REV:    gacuu-aguguuaagauucguuuuuag-guuguugauguuguaguuugaaucg
	
	ucuguuuuuauaguuugaucucagcaacugaauguuaauugcauaaccuauuugucaucuuaacuaaguuuuaguggcuaauagguuaauugccaauuuuuguucuaguggaagaagaagagcagcuaaguuugauguuguaguuguuggauuuuugcuuagaauugugauucagc
	.(((...(((((((((((((.(((((((((((((((((..((.(((((((((.(((((...(((...)))...))))).)))))))))..(((...(((((.(((.....))).)))))..))))).....)))))))).)))))))))))))........)))))))))..))).

##################################################

##################################################
>scaffold2484.471.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	1.47611	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuu--uuauaguuu--------gaucucagcaacug-aauguuaauu---gc
            +++-||+++++++++||||||||++++-+++++++++|++++++++--|||++
            +++---+++++++++--------++++|+++++++++-++++++++-----++
    REV:    cgacuuaguguuaagauucguuuuuag-guuguugauguuguaguuugaaucg
	
	guuuuuauaguuugaucucagcaacugaauguuaauugcauaaccuauuugucaucuuaacuaaguuuuaguggcuaauagguuaauugccaauuuuuguucuaguggaagaagaagagcagcuaaguuugauguuguaguuguuggauuuuugcuuagaauugugauucagcu
	(((.(((((((((((((.(((((((((((((((((..((.(((((((((.(((((...(((...)))...))))).)))))))))..(((...(((((.(((.....))).)))))..))))).....)))))))).)))))))))))))........)))))))))...))).

##################################################

##################################################
>scaffold2484.483.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	3.02091133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaucucagcaacug-aauguuaauu---gc
            ++++-+++++++++|++++++++--|||++
            ++++|+++++++++-++++++++-----++
    REV:    uuag-guuguugauguuguaguuugaaucg
	
	ugaucucagcaacugaauguuaauugcauaaccuauuugucaucuuaacuaaguuuuaguggcuaauagguuaauugccaauuuuuguucuaguggaagaagaagagcagcuaaguuugauguuguaguuguuggauuuuugcuuagaauugugauucagcu
	.((((.(((((((((((((((((..((.(((((((((.(((((...(((...)))...))))).)))))))))..(((...(((((.(((.....))).)))))..))))).....)))))))).)))))))))))))...(((..((((....))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2645.1599.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	1.171742	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaggugcacggugcaugguggaa--gugc
            ++++-+++++++++++++--+++++||++++
            ++++-+++++++++++++--+++++--++++
    REV:    gguuauacguguuacguggaaccuuaccacg
	
	accaaggugcacggugcaugguggaagugccauguacaaagauguacagugcuagaugcauaguggaaaugcaccauuccaaggugcauugugcauauuggaagugcacuauaccaaggugcauaaugcaugguccaugguggaagugcacc
	.((((.(((((((((((((..(((((((((..((((((....))))))((((.....)))).........))))..)))))..))))))))))))).))))..(((((((.(((((.(((((.....)))....)).)))))..))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2645.673.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	2.12255333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauguacggugg-augguuugcaugguggaagugcaucguaccaaggugcacg---gugcauggu
            +++++++--+++|+++++--++++-------+++++++-++-++--+++++--|||+++++++++
            +++++++--+++-+++++||++++-------+++++++|++-++--+++++-----+++++++++
    REV:    uuacguggaaccuuacca--cguaaaggugauacguag-aucgugacauguagaaacauguaccg
	
	guauaguguaauugcacuauacuaagauguacgguggaugguuugcaugguggaagugcaucguaccaaggugcacggugcaugguggaagugccauguacaaagauguacagugcuagaugcauaguggaaaugcaccauuccaaggugcauugugcauauuggaagugcacuauaccaaggugcauaaugcaugguccaugguggaagugcaccauaacuaggugcacugugcauaguagaagugcaccguuccaagguggaugguagaucuggaccauacgaagaugcacagugcauaguggaagugcauuguaccaaugugcac
	(((((((((....)))))))))...(((((((..((((((((..((((.......(((((((.((.((..(((((..(((((((((......))))))))).....)))))..)).))))))))).......))))))))).)))..)))))))(((((((((((.((((((((...(((..((((((..(((((.((((((..((((((((((((.......))))))).((((((.......))))))..)))))..))))))(((........)))........)))))..))))))..))).))))))))...)))))))))))

##################################################

##################################################
>scaffold2645.673.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	1.23316666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauguacggugg-augguuugcaugguggaagugcaucguaccaaggugcacg---gugcauggu
            +++++++--+++|+++++--++++-------+++++++----++--+++++--|||+++++++++
            +++++++--+++-+++++||++++-------+++++++---|++--+++++-----+++++++++
    REV:    uuacguggaaccuuacca--cguaaaggugauacguagauc-gugacauguagaaacauguaccg
	
	guauaguguaauugcacuauacuaagauguacgguggaugguuugcaugguggaagugcaucguaccaaggugcacggugcaugguggaagugccauguacaaagauguacagugcuagaugcauaguggaaaugcaccauuccaaggugcauugugcauauuggaagugcacuauaccaaggugcauaaugcaugguccaugguggaagugcaccauaacuaggugcacugugcauaguagaagugcaccguuccaagguggaugguagaucuggaccauacgaagaugcacagugcauaguggaagugcauuguaccaaugugcac
	(((((((((....)))))))))...(((((((..((((((((..((((.......(((((((....((..(((((..(((((((((......))))))))).....)))))..))...))))))).......))))))))).)))..)))))))(((((((((((.((((((((...(((..((((((..(((((.((((((..((((((((((((.......))))))).((((((.......))))))..)))))..))))))(((........)))........)))))..))))))..))).))))))))...)))))))))))

##################################################

##################################################
>scaffold2645.697.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	2.12255333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauguacggugg-augguuugcaugguggaagugcaucguaccaaggugcacg---gugcauggu
            +++++++--+++|+++++--++++-------+++++++-++-++--+++++--|||+++++++++
            +++++++--+++-+++++||++++-------+++++++|++-++--+++++-----+++++++++
    REV:    uuacguggaaccuuacca--cguaaaggugauacguag-aucgugacauguagaaacauguaccg
	
	agauguacgguggaugguuugcaugguggaagugcaucguaccaaggugcacggugcaugguggaagugccauguacaaagauguacagugcuagaugcauaguggaaaugcaccauuccaaggugcauugugcauauuggaagugcacuauaccaaggugcauaaugcaugguccaugguggaagugcaccauaacuaggugcacugugcauaguagaagugcaccguuccaagguggaugguagaucuggaccauacgaagaugcacagugcauaguggaagugcauuguaccaaugugcac
	.(((((((..((((((((..((((.......(((((((.((.((..(((((..(((((((((......))))))))).....)))))..)).))))))))).......))))))))).)))..)))))))(((((((((((.((((((((...(((..((((((..(((((.((((((..((((((((((((.......))))))).((((((.......))))))..)))))..))))))(((........)))........)))))..))))))..))).))))))))...)))))))))))

##################################################

##################################################
>scaffold2645.697.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	1.23316666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauguacggugg-augguuugcaugguggaagugcaucguaccaaggugcacg---gugcauggu
            +++++++--+++|+++++--++++-------+++++++----++--+++++--|||+++++++++
            +++++++--+++-+++++||++++-------+++++++---|++--+++++-----+++++++++
    REV:    uuacguggaaccuuacca--cguaaaggugauacguagauc-gugacauguagaaacauguaccg
	
	agauguacgguggaugguuugcaugguggaagugcaucguaccaaggugcacggugcaugguggaagugccauguacaaagauguacagugcuagaugcauaguggaaaugcaccauuccaaggugcauugugcauauuggaagugcacuauaccaaggugcauaaugcaugguccaugguggaagugcaccauaacuaggugcacugugcauaguagaagugcaccguuccaagguggaugguagaucuggaccauacgaagaugcacagugcauaguggaagugcauuguaccaaugugcac
	.(((((((..((((((((..((((.......(((((((....((..(((((..(((((((((......))))))))).....)))))..))...))))))).......))))))))).)))..)))))))(((((((((((.((((((((...(((..((((((..(((((.((((((..((((((((((((.......))))))).((((((.......))))))..)))))..))))))(((........)))........)))))..))))))..))).))))))))...)))))))))))

##################################################

##################################################
>scaffold2645.784.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.381747333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcauaguaga--agugcaccguuccaagguggaugguagauc-uggaccauacgaagaug---cacagugcauaguggaa-gugcau
            ++++--+++-||++++++--++++++--+++++--+++++++|+++----+++++-++--|||++++++++++-++-++-|++++++
            ++++--+++---++++++||++++++--+++++--+++++++-+++||||+++++-++-----++++++++++-++-++--++++++
    REV:    cguggaaucacauuacgu--caaggugguaccuguuauuuggaacc----augcuacuugaagguguuacgugguaguuagcacgug
	
	agugcuagaugcauaguggaaaugcaccauuccaaggugcauugugcauauuggaagugcacuauaccaaggugcauaaugcaugguccaugguggaagugcaccauaacuaggugcacugugcauaguagaagugcaccguuccaagguggaugguagaucuggaccauacgaagaugcacagugcauaguggaagugcauuguaccaaugugcacgauugauggugcauuguggaaguucaucguaccaagguuuauuguccaugguggaacugcauuacacuaaggugcaccauggacaguggaagugcaccuuuccaagcuacauggugcauagugcauggugaaacugcaccauacaaagcugcacuguucauaguggaaaugcacuauaucaaggcgcaaauugcauggugcaucguggaugugcaucgaaccaugauguauggugcaugauggaagugca
	.(((((.((((((((.(((((((((((..(((((..(((((((((((((.((((.((....))...)))).))))))))))))).(((((((((...((((((((.......))))))))..((((..(((.((((((..((((((..(((((..((((((((((....(((((.((..((((((((((.((.((.((((((.........))))))..)).)).)))))))))).....)).)))))))).)))))))..)))))..))))))))))))...)))..)))))))))))))..))))))))))..)))))).....((((((((((.(((((.((((......)))).......((.((.((....((((((......))))))....))))))....))))).))))))))))..))))))))...((((.((((.....)))).)))).))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2645.790.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.381747333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcauaguaga--agugcaccguuccaagguggaugguagauc-uggaccauacgaagaug---cacagugcauaguggaa-gugcau
            ++++--+++-||++++++--++++++--+++++--+++++++|+++----+++++-++--|||++++++++++-++-++-|++++++
            ++++--+++---++++++||++++++--+++++--+++++++-+++||||+++++-++-----++++++++++-++-++--++++++
    REV:    cguggaaucacauuacgu--caaggugguaccuguuauuuggaacc----augcuacuugaagguguuacgugguaguuagcacgug
	
	agaugcauaguggaaaugcaccauuccaaggugcauugugcauauuggaagugcacuauaccaaggugcauaaugcaugguccaugguggaagugcaccauaacuaggugcacugugcauaguagaagugcaccguuccaagguggaugguagaucuggaccauacgaagaugcacagugcauaguggaagugcauuguaccaaugugcacgauugauggugcauuguggaaguucaucguaccaagguuuauuguccaugguggaacugcauuacacuaaggugcaccauggacaguggaagugcaccuuuccaagcuacauggugcauagugcauggugaaacugcaccauacaaagcugcacuguucauaguggaaaugcacuauaucaaggcgcaaauugcauggugcaucguggaugugcaucgaaccaugauguauggugcaugaugga
	.((((((((.(((((((((((..(((((..(((((((((((((.((((.((....))...)))).))))))))))))).(((((((((...((((((((.......))))))))..((((..(((.((((((..((((((..(((((..((((((((((....(((((.((..((((((((((.((.((.((((((.........))))))..)).)).)))))))))).....)).)))))))).)))))))..)))))..))))))))))))...)))..)))))))))))))..))))))))))..)))))).....((((((((((.(((((.((((......)))).......((.((.((....((((((......))))))....))))))....))))).))))))))))..))))))))...((((.((((.....)))).)))).

##################################################

##################################################
>scaffold2645.792.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.75	MeanVal:	2.82699116666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcauagugga--aaugcaccauuccaaggugcauugugcau
            ++++++-+++-||+++++++--+++++--+++++++++++++
            ++++++-+++---+++++++||+++++--+++++++++++++
    REV:    acguguaaccauguuacgug--aaggugauacgugacacgua
	
	augcauaguggaaaugcaccauuccaaggugcauugugcauauuggaagugcacuauaccaaggugcauaaugcaugguccaugguggaagugcaccauaacuaggugcacugugcauaguagaagugcaccguuccaagguggaugguagaucuggaccauacgaagaugcacagugcauaguggaagugcauuguaccaaugugcac
	.((((((.(((.(((((((..(((((..(((((((((((((.(((((((((((((.(((....(((((((.((((((((..((((((......)))))).)))..))))).))))))).)))..)))))))..))))))..((.(((((........))))).))...)))))))))))))..))))))))))))...))).)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2645.807.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.381747333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcauaguaga--agugcaccguuccaagguggaugguagauc-uggaccauacgaagaug---cacagugcauaguggaa-gugcau
            ++++--+++-||++++++--++++++--+++++--+++++++|+++----+++++-++--|||++++++++++-++-++-|++++++
            ++++--+++---++++++||++++++--+++++--+++++++-+++||||+++++-++-----++++++++++-++-++--++++++
    REV:    cguggaaucacauuacgu--caaggugguaccuguuauuuggaacc----augcuacuugaagguguuacgugguaguuagcacgug
	
	gcaccauuccaaggugcauugugcauauuggaagugcacuauaccaaggugcauaaugcaugguccaugguggaagugcaccauaacuaggugcacugugcauaguagaagugcaccguuccaagguggaugguagaucuggaccauacgaagaugcacagugcauaguggaagugcauuguaccaaugugcacgauugauggugcauuguggaaguucaucguaccaagguuuauuguccaugguggaacugcauuacacuaaggugcaccauggacaguggaagugcaccuuuccaagcuacauggugcauagugcauggugaaacugcaccauacaaagcugcacuguucauaguggaaaugcacuauaucaaggcgcaaauugcauggugcaucguggaugugcaucgaaccaugauguauggugcaugauggaagugca
	((((..(((((..((((((..(((((..(((..((((((.((.(((.(((((((.(((((..(((((((((...((((((((.......))))))))..((((..(((.((((((..((((((..(((((..((((((((((....(((((.((..((((((((((.((.((.((((((.........))))))..)).)).)))))))))).....)).)))))))).)))))))..)))))..))))))))))))...)))..)))))))))))))......((((((..((((((......((((((((...((.((((((......)))))).))....))))))))......))))))))))))................))))).))))))).)))))))))))....)))..)))))..))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2646.23.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	5.32094683333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugguguua-guag---cuuuguuuuguaaaa-----auuc-cuugu-uuccuaugcuucugcuuaau-guauagagagcuac---uuauu-gcauc
            +++++-+++|+++-|||+++---++++++++-|||||++++|+++--|++++++++----++++----|++++++++++-+++|||+++++|+++++
            +++++-+++-+++----+++--|++++++++------++++-+++---++++++++||||++++-----++++++++++-+++---+++++-+++++
    REV:    aacuagaguauauaguagaguu-aaacauuugauuggugagagaaauuaaggauau----augauuaacuaugucuuuuuauguuaaguaauuguag
	
	auugguguuaguagcuuuguuuuguaaaaauuccuuguuuccuaugcuucugcuuaauguauagagagcuacuuauugcaucuuuaguaauaauuucuuccaauaccguuaugaacauggauucaugugauaaacacaguuggagguuuucaucaucuaaguuucaaccacaguuguauaacuagggaaacauguagguuguauccuuuguugucuaucuuuguuuccuaaagccugguaugagaagguuuguacauaucugauuuuggugauggugaugaaugaugauaaggaucggaagggaaaauaaaauagauaucaugacauuuguuagauaagaugauaucgaagugggauagaaucuguuagauaggauugugugauguuaaugaauuguauuuuucuguaucaauuaguauauaggaauuaaagagagugguuaguuuacaaauugagaugauauaugagaucaaa
	.(((((.((((((.(((...((((((((.(((((((..((((((((....((((....((((((((((.(((((((((((((.((((.........((((((((...(((....(((((....)))))....)))...))))))))..........))))........(((((((.((((((.(((((.(((.......))).))))).))).((((((((..((((((.((((((.........)))))).......(((((((((.((.((.((.....)).)).)).))))))))).))))))........(((((((((((....))).......)))))))).....)))))))).........))).))))))).))))).)))))...))).)))))))))).....))))))))))))...))).))))......))))))))..)))....))).))).))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2672.6681.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guguac-----auggaugaggcuguugauuguag
            ++++++|||||++++++++++--++++---++++
            ++++++-----++++++++++||++++|||++++
    REV:    cauaugacaucuaccuauucc--uaau---cauu
	
	aguguacauggaugaggcuguugauuguaggaccuuacuaauccuuauccaucuacaguauaca
	.((((((((((((((((..((((...((((....)))))))))))))))))).....)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2693.667.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.28	MeanVal:	0.540723666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucgaggaacuuaguucg-gugguuagugugugg
            ++++++-++++++--+++|++++++-++++++++
            ++++++-++++++--+++-++++++|++++++++
    REV:    caguuuauuggauugagcguacuaa-cguauacc
	
	agucgaggaacuuaguucggugguuagugugugggccugcaaguuaaaccauaugcaaucaugcgaguuagguuauuugacccauguuucuaucauuuacuggagaugaguuauuucaauuuauuugauggau
	.((((((.((((((..(((((((((.((((((((..............)))))))))))))).)))..)))))).)))))).......(((((((..((...((((((...))))))....))..))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2712.1211.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	4.17226	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucgcagugcacuau-acuuagcuggaugguaca-uagug-----cau
            ++-++++++++++++|+++++++-++++-++++-|+++++|||||+++
            ++|++++++++++++-+++++++|++++-++++--+++++-----+++
    REV:    ca-uguuacgugauguugaauug-ucuaacguggaaucacaaaaugug
	
	agugcaccauucgaagggccacauugcauaguggaagugcacaauacuuauaugcaugggggaugugccccauuugaaggcccacauuccauagucgcagugcacuauacuuagcuggaugguacauagugcauggugggaguguaaaacacuaaggugcaaucuguuaaguuguagugcauuguacaaagguguaaguugcauggugcauuguaguguaacaaagugcaugaugcacaaugcaugauggaagcgcaacagaccauagugcauguugguuagug
	.((((..........(((((....((((((....(((((.....))))).)))))).((((......)))).......)))))...((((((.((.(((((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.......))).....)))))..)))).))))))))))).))))))))))))))....(((((...(((((.(((((((((......)))..)))))).)))))...))))).)))))))))).((.(((((..........))))).)).

##################################################

##################################################
>scaffold2712.1218.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	4.17226	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucgcagugcacuau-acuuagcuggaugguaca-uagug-----cau
            ++-++++++++++++|+++++++-++++-++++-|+++++|||||+++
            ++|++++++++++++-+++++++|++++-++++--+++++-----+++
    REV:    ca-uguuacgugauguugaauug-ucuaacguggaaucacaaaaugug
	
	cauucgaagggccacauugcauaguggaagugcacaauacuuauaugcaugggggaugugccccauuugaaggcccacauuccauagucgcagugcacuauacuuagcuggaugguacauagugcauggugggaguguaaaacacuaaggugcaaucuguuaaguuguagugcauuguacaaagguguaaguugcauggugcauuguaguguaacaaagugcaugaugcacaaugcaugauggaagcgcaacagaccauagugcauguugguuagugaauu
	.(((((...(((((((.(((((.((((..((((((...((((((((......((((((((..((.......))..))))))))...((.(((((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.......))).....)))))..)))).))))))))))).))))))))))))))....))))))))......))))))(((.((((..((..((((((........))))))..))...)))).)))..)))).)))))))).))))..))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2712.1226.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	4.17226	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucgcagugcacuau-acuuagcuggaugguaca-uagug-----cau
            ++-++++++++++++|+++++++-++++-++++-|+++++|||||+++
            ++|++++++++++++-+++++++|++++-++++--+++++-----+++
    REV:    ca-uguuacgugauguugaauug-ucuaacguggaaucacaaaaugug
	
	gggccacauugcauaguggaagugcacaauacuuauaugcaugggggaugugccccauuugaaggcccacauuccauagucgcagugcacuauacuuagcuggaugguacauagugcauggugggaguguaaaacacuaaggugcaaucuguuaaguuguagugcauuguacaaagguguaaguugcauggugcauuguaguguaacaaagugcaugaugcacaaugcaugauggaagcgcaacagaccauagugcauguugguua
	.(((((((.(((((.((((..((((((...((((((((......((((((((..((.......))..))))))))...((.(((((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.......))).....)))))..)))).))))))))))).))))))))))))))....))))))))......))))))(((.((((..((..((((((........))))))..))...)))).)))..)))).)))))))).)))).

##################################################

##################################################
>scaffold2712.1234.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	4.17226	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucgcagugcacuau-acuuagcuggaugguaca-uagug-----cau
            ++-++++++++++++|+++++++-++++-++++-|+++++|||||+++
            ++|++++++++++++-+++++++|++++-++++--+++++-----+++
    REV:    ca-uguuacgugauguugaauug-ucuaacguggaaucacaaaaugug
	
	uugcauaguggaagugcacaauacuuauaugcaugggggaugugccccauuugaaggcccacauuccauagucgcagugcacuauacuuagcuggaugguacauagugcauggugggaguguaaaacacuaaggugcaaucuguuaaguuguagugcauuguacaaagguguaaguugcauggugcauuguaguguaacaaagugcaugaugcacaaugcaugauggaagcgcaacagaccauagugcau
	.(((((.((((..((((((...((((((((......((((((((..((.......))..))))))))...((.(((((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.......))).....)))))..)))).))))))))))).))))))))))))))....))))))))......))))))(((.((((..((..((((((........))))))..))...)))).)))..)))).))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2712.1262.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	4.17226	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucgcagugcacuau-acuuagcuggaugguaca-uagug-----cau
            ++-++++++++++++|+++++++-++++-++++-|+++++|||||+++
            ++|++++++++++++-+++++++|++++-++++--+++++-----+++
    REV:    ca-uguuacgugauguugaauug-ucuaacguggaaucacaaaaugug
	
	augcaugggggaugugccccauuugaaggcccacauuccauagucgcagugcacuauacuuagcuggaugguacauagugcauggugggaguguaaaacacuaaggugcaaucuguuaaguuguagugcauuguacaaagguguaaguugcauggugcauuguaguguaacaaagugcaugaugcacaaugcaugauggaagcgcaacagaccauagugcaug
	.(((((..((((((((..((.......))..))))))))...((.(((((((((((((((((((.((((.((((.((((((((.......))).....)))))..)))).))))))))))).))))))))))))))....)))))...(((((.(((((((((......)))..)))))).)))))..((((((.((((............)))).)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.449.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	aguguagcgcgcgugcggcccagaacaucuaagggcaucacagaccuguuauuaccucaaacuuccuuggccuaaaaggccauagucccucuaagaagcuggccacggaggaugccuccgcauagcuaguuagcaggcugaggucucguugcaucgcuaguuagcaggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	.((((((((...(((..((((((.....))..))))..)))............((((((.(((....(((((.....))))).))).(((((((..(((((....((((((...))))))..)))))..)))).))).))))))..)))))))).(((....))).(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.456.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	cgcgcgugcggcccagaacaucuaagggcaucacagaccuguuauuaccucaaacuuccuuggccuaaaaggccauagucccucuaagaagcuggccacggaggaugccuccgcauagcuaguuagcaggcugaggucucguugcaucgcuaguuagcaggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	.(((.((((.((((((.....))..))))...((((((((.............(((....(((((.....))))).))).(((((((..(((((....((((((...))))))..)))))..)))).)))...)))))).)).))))))).........(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.466.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	gcccagaacaucuaagggcaucacagaccuguuauuaccucaaacuuccuuggccuaaaaggccauagucccucuaagaagcuggccacggaggaugccuccgcauagcuaguuagcaggcugaggucucguugcaucgcuaguuagcaggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	((((((.....))..))))...((((((((.............(((....(((((.....))))).))).(((((((..(((((....((((((...))))))..)))))..)))).)))...)))))).))......(((....))).(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.480.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	agggcaucacagaccuguuauuaccucaaacuuccuuggccuaaaaggccauagucccucuaagaagcuggccacggaggaugccuccgcauagcuaguuagcaggcugaggucucguugcaucgcuaguuagcaggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	.(((.(((.(((.(((((((.........(((....(((((.....))))).)))...........((((((..((((((...))))))....)))))))))))))))).))))))........(((....))).(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.483.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	gcaucacagaccuguuauuaccucaaacuuccuuggccuaaaaggccauagucccucuaagaagcuggccacggaggaugccuccgcauagcuaguuagcaggcugaggucucguugcaucgcuaguuagcaggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	(((..((((((((.............(((....(((((.....))))).))).(((((((..(((((....((((((...))))))..)))))..)))).)))...)))))).)))))...(((....))).(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.483.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	gcaucacagaccuguuauuaccucaaacuuccuuggccuaaaaggccauagucccucuaagaagcuggccacggaggaugccuccgcauagcuaguuagcaggcugaggucucguugcaucgcuaguuagcaggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	(((....((((((.............(((....(((((.....))))).))).(((((((..(((((....((((((...))))))..)))))..)))).)))...))))))...)))...(((....))).(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.487.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	cacagaccuguuauuaccucaaacuuccuuggccuaaaaggccauagucccucuaagaagcuggccacggaggaugccuccgcauagcuaguuagcaggcugaggucucguugcaucgcuaguuagcaggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	.((((((((.............(((....(((((.....))))).))).(((((((..(((((....((((((...))))))..)))))..)))).)))...)))))).))......(((....))).(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.494.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	cuguuauuaccucaaacuuccuuggccuaaaaggccauagucccucuaagaagcuggccacggaggaugccuccgcauagcuaguuagcaggcugaggucucguugcaucgcuaguuagcaggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	.(((....((((((.(((....(((((.....))))).))).(((((((..(((((....((((((...))))))..)))))..)))).))).))))))......)))..(((....))).(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.501.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	uaccucaaacuuccuuggccuaaaaggccauagucccucuaagaagcuggccacggaggaugccuccgcauagcuaguuagcaggcugaggucucguugcaucgcuaguuagcaggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	.((((((.(((....(((((.....))))).))).(((((((..(((((....((((((...))))))..)))))..)))).))).))))))...........(((....))).(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.505.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	ucaaacuuccuuggccuaaaaggccauagucccucuaagaagcuggccacggaggaugccuccgcauagcuaguuagcaggcugaggucucguugcaucgcuaguuagcaggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	.(((....(((..(((.....(((((...((.......))...))))).((((((...))))))....(((....))).)))..))).....)))....(((....))).(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.512.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	uccuuggccuaaaaggccauagucccucuaagaagcuggccacggaggaugccuccgcauagcuaguuagcaggcugaggucucguugcaucgcuaguuagcaggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	.(((..(((.....(((((...((.......))...))))).((((((...))))))....(((....))).)))..)))............(((....))).(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.518.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	gccuaaaaggccauagucccucuaagaagcuggccacggaggaugccuccgcauagcuaguuagcaggcugaggucucguugcaucgcuaguuagcaggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	((.....(((((.(((.((..((((..(((((....((((((...))))))..)))))..))))..))))).)))))....))...(((....))).(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.518.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	gccuaaaaggccauagucccucuaagaagcuggccacggaggaugccuccgcauagcuaguuagcaggcugaggucucguugcaucgcuaguuagcaggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	((.....(((((.(((((...((((..(((((....((((((...))))))..)))))..))))..))))).)))))....))...(((....))).(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.524.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	aaggccauagucccucuaagaagcuggccacggaggaugccuccgcauagcuaguuagcaggcugaggucucguugcaucgcuaguuagcaggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	.(((((.(((.((..((((..(((((....((((((...))))))..)))))..))))..))))).))))).........(((....))).(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.524.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	aaggccauagucccucuaagaagcuggccacggaggaugccuccgcauagcuaguuagcaggcugaggucucguugcaucgcuaguuagcaggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	.(((((.(((((...((((..(((((....((((((...))))))..)))))..))))..))))).))))).........(((....))).(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.544.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	aagcuggccacggaggaugccuccgcauagcuaguuagcaggcugaggucucguugcaucgcuaguuagcaggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	.(((((....((((((...))))))..))))).((((((.(((.((.((......)).))))).)))))).(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.553.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	acggaggaugccuccgcauagcuaguuagcaggcugaggucucguugcaucgcuaguuagcaggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	.((((((...))))))....((((..((((..(((((....)))..))...))))..)))).(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.559.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	gaugccuccgcauagcuaguuagcaggcugaggucucguugcaucgcuaguuagcaggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	((.(((((.((...(((....)))..)).))))).))........(((....))).(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.567.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	cgcauagcuaguuagcaggcugaggucucguugcaucgcuaguuagcaggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	.((.((((((((((((((((....)))).))))....)))))))))).(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.572.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	agcuaguuagcaggcugaggucucguugcaucgcuaguuagcaggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	.((((..((((..(((((....)))..))...))))..)))).(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.576.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	aguuagcaggcugaggucucguugcaucgcuaguuagcaggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	.((((((.(((.((.((......)).))))).)))))).(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.580.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	agcaggcugaggucucguugcaucgcuaguuagcaggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	.((..((((.(((........)))..))))..)).(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.603.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	cgcuaguuagcaggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	.(((....))).(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.614.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.696334166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugguuuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++++++-++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++++++|++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    cccggcu-aaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	aggguugguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccca
	.(((((((.((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2834.620.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	0.227509833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggu---uuccagcc-ggaaccagc--ggccggccg--------ggcugg
            +++|||++++-++-|+++++++++||+++++++++||||||||++++++
            +++---++++-++--+++++++++--+++++++++--------++++++
    REV:    ccggcuaaggccgacucuugguugagccggccggcagcuaaauccggcc
	
	gguuuccagccggaaccagcggccggccgggcugguucccggccuaaaucgacggccggccgaguugguucucagccggaaucggccc
	(((((((.((.((((((((((((((((((((((((...))))))........)))))))))..)))))))))..)).))))...))).

##################################################

##################################################
>scaffold2849.391.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	2.52901	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaguugguug-------------gauuguaauauauguuugauuuauuu---uugauu
            +++++++++++|||||||||||||+++--+++++++-----+++++++++|||++++++
            +++++++++++-------------+++--+++++++|||||+++++++++---++++++
    REV:    guucaacuaacugaaaccguaagauuaguauuguau-----cuaaguaaguucaacuaa
	
	gcgaguugguuggauuguaauauauguuugauuuauuuuugauuuucucuuuucuaaucaacuugaaugaaucuauguuaugauuagaaugccaaagucaaucaacuugg
	.((((((((((((((..(((((((.....(((((((((((((((...........))))))...))))))))))))))))..))).............))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2849.391.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	1.309497	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaguugguug-------------gauuguaauauauguuugauuuauuu---uugauu
            +++++++++++|||||||||||||++++++++++++-----+++++++++|||++++++
            +++++++++++-------------++++++++++++|||||+++++++++---++++++
    REV:    guucaacuaacugaaaccguaagauuaguauuguau-----cuaaguaaguucaacuaa
	
	gcgaguugguuggauuguaauauauguuugauuuauuuuugauuuucucuuuucuaaucaacuugaaugaaucuauguuaugauuagaaugccaaagucaaucaacuugg
	.(((((((((((((((((((((((.....(((((((((((((((...........))))))...))))))))))))))))))))).............))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2859.208.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.90	MeanVal:	2.22396833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggcuuuauuuuacuauaauuucauggccucccuc---uccuguauaaga--ggguaua
            +++++----++++++----------+++-+++++-|||+++++++++++-||+++++++
            +++++----++++++--||||||||+++-+++++----+++++++++++---+++++++
    REV:    uccgguuuuaaaugaau--------uugaagggauaaaaggauauguuuaaguuuauau
	
	auuugcuugccuugggaauccgucuccauucuauccuuggugaacaaggcuuuauuuuacuauaauuucauggccucccucuccuguauaagaggguauaacgacuauauuugaauuuguauaggaaaauagggaaguuuaaguaaauuuuggccuagaaccgucuuuugaauuuguauuguuugaagcaaggauuaugggaaaauuccuauguaaucuucauagaaaagcaaaguaaaaaucggaaaaauuaagaggucaucaaaagacuuca
	.(((((((((..(((((((...((.((((...(((((((.......(((((....((((((..........(((.(((((.(((((((((((.(((((((.....)))))))...)))))))))))....))))).)))..))))))....)))))..........((..(((.......)))..)).))))))).))))))..))))))).....(((....)))...)))).)))))...............((((((.......)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2859.246.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.90	MeanVal:	2.22396833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggcuuuauuuuacuauaauuucauggccucccuc---uccuguauaaga--ggguaua
            +++++----++++++----------+++-+++++-|||+++++++++++-||+++++++
            +++++----++++++--||||||||+++-+++++----+++++++++++---+++++++
    REV:    uccgguuuuaaaugaau--------uugaagggauaaaaggauauguuuaaguuuauau
	
	ggugaacaaggcuuuauuuuacuauaauuucauggccucccucuccuguauaagaggguauaacgacuauauuugaauuuguauaggaaaauagggaaguuuaaguaaauuuuggccuagaaccgucuuuugaauuuguauuguuugaagcaaggauuaugggaaaauuccuauguaaucuucauagaaaagcaaaguaaaaaucggaaaaauuaagaggucaucaaaagacuucaauccaaccaccu
	((((....(((((....((((((..........(((.(((((.(((((((((((.(((((((.....)))))))...)))))))))))....))))).)))..))))))....)))))....(((..(((((..(((((.((...(((((.......(((((((....)))))))....)))))....)).))))).)))))..))).........((((((.......))))))........)))).

##################################################

##################################################
>scaffold2859.253.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.90	MeanVal:	2.22396833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggcuuuauuuuacuauaauuucauggccucccuc---uccuguauaaga--ggguaua
            +++++----++++++----------+++-+++++-|||+++++++++++-||+++++++
            +++++----++++++--||||||||+++-+++++----+++++++++++---+++++++
    REV:    uccgguuuuaaaugaau--------uugaagggauaaaaggauauguuuaaguuuauau
	
	aaggcuuuauuuuacuauaauuucauggccucccucuccuguauaagaggguauaacgacuauauuugaauuuguauaggaaaauagggaaguuuaaguaaauuuuggccuagaaccgucuuuugaauuuguauuguuugaagcaaggauuaugggaaaauuccuauguaaucuucauagaaaagcaaaguaaaaaucggaaaaauuaagaggucaucaaaagacuuca
	.(((((....((((((..........(((.(((((.(((((((((((.(((((((.....)))))))...)))))))))))....))))).)))..))))))....)))))....(((..(((((..(((((.((...(((((.......(((((((....)))))))....)))))....)).))))).)))))..))).........((((((.......)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2859.269.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.1056675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcc----------------ucccuc---uccuguauaaga--ggguaua
            ++++||||||||||||||||+++++-|||+++++++++++-||+++++++
            ++++----------------+++++----+++++++++++---+++++++
    REV:    ccgguuuuaaaugaauuugaagggauaaaaggauauguuuaaguuuauau
	
	auaauuucauggccucccucuccuguauaagaggguauaacgacuauauuugaauuuguauaggaaaauagggaaguuuaaguaaauuuuggccuagaaccgucuuuugaauuuguauuguuugaagcaaggauuaugggaaaauuccuauguaaucuucauagaaaagcaaaguaaaaaucggaaaaauuaagaggucaucaaaagacuuca
	.((((((...(((((((((.(((((((((((.(((((((.....)))))))...)))))))))))....)))))................)))).....(((..(((((..(((((.((...(((((.......(((((((....)))))))....)))))....)).))))).)))))..)))..)))))).((((((.......)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2859.279.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.1056675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcc----------------ucccuc---uccuguauaaga--ggguaua
            ++++||||||||||||||||+++++-|||+++++++++++-||+++++++
            ++++----------------+++++----+++++++++++---+++++++
    REV:    ccgguuuuaaaugaauuugaagggauaaaaggauauguuuaaguuuauau
	
	ggccucccucuccuguauaagaggguauaacgacuauauuugaauuuguauaggaaaauagggaaguuuaaguaaauuuuggccuagaaccgucuuuugaauuuguauuguuugaagcaaggauuaugggaaaauuccuauguaaucuucauagaaaagcaaaguaaaaaucggaaaaauuaagaggucaucaaaagacuuca
	(((((((((.(((((((((((.(((((((.....)))))))...)))))))))))....)))))................)))).....(((..(((((..(((((.((...(((((.......(((((((....)))))))....)))))....)).))))).)))))..))).........((((((.......)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2877.5262.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.766622	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaccuaaaucaggauuuugagu---uguc--gaug--gguagucuaacuugaacaaggccuuacuaacgucc
            ++++++----++++++---++++|||+++-||++++||+++-+++--+++-++++++++++++----++++++
            ++++++--||++++++|||++++---+++---++++--+++|+++||+++-++++++++++++--||++++++
    REV:    cuuggggu--guccug---cucagaaacgccacuacagcca-cgg--uggcuuuguuccggagag--uguagg
	
	ggaccuaaaucaggauuuugaguugucgauggguagucuaacuugaacaaggccuuacuaacguccaauaggaguuaccgcacuuguacucuucauauggugcgagaaaauaugaaucaggcuugaaaggaugugagaggccuuguuucgguggcaccgacaucaccgcaaagacucguccugugggguucg
	((((((....((((((...(((((((.(((((((.(((..(((.((((((((((((....((((((....((.....))...((((((((........))))))))......................))))))..)))))))))))).)))))))))..))))...)))...))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2883.350.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.923467999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcucaauaauaucaacaaugaaucucuuauug-gauauuuugauccuagguuc-ccuuucucuaacaaccuagua
            ++++-------++-----++++-+++++++--|++++++++-++++++--+++|+++-+++++-++---++++++
            ++++|||||||++-||||++++-+++++++---++++++++|++++++-|+++-+++-+++++|++--|++++++
    REV:    cgag-------agg----acuuugaggauaccauuguaggg-uaggaug-gagaggacagaga-ugga-gaucgu
	
	agcucaauaauaucaacaaugaaucucuuauuggauauuuugauccuagguucccuuucucuaacaaccuaguaaucauauaaguaauuauuuugaaguauauuauuauuugcauuuaugcuagagguagagacaggagagguaggaugggauguuaccauaggaguuucaggagagcaaggggaauuagauucacuacgcccca
	.((((.......((.....((((.(((((((..((((((((.((((((..((((((.(((((.((...((((((.(((.((((....))))..))).(((.((....)).))).....))))))..))))))).))).))).))))))))))))))...))))))).)))).))))))..((((...(((.....)))..)))).

##################################################

##################################################
>scaffold2883.350.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.961193333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcucaauaauaucaacaaugaaucucuuauug-gauauuuugauccuagguuc-ccuuucucuaacaaccuagua
            ++++-------++-----++++-+++++++--|++++++++-++++++--+++|+++-++++++-----++++++
            ++++|||||||++-||||++++-+++++++---++++++++|++++++-|+++-+++-++++++---||++++++
    REV:    cgag-------agg----acuuugaggauaccauuguaggg-uaggaug-gagaggacagagaugga--gaucgu
	
	agcucaauaauaucaacaaugaaucucuuauuggauauuuugauccuagguucccuuucucuaacaaccuaguaaucauauaaguaauuauuuugaaguauauuauuauuugcauuuaugcuagagguagagacaggagagguaggaugggauguuaccauaggaguuucaggagagcaaggggaauuagauucacuacgcccca
	.((((.......((.....((((.(((((((..((((((((.((((((..((((((.((((((.....((((((.(((.((((....))))..))).(((.((....)).))).....))))))...)))))).))).))).))))))))))))))...))))))).)))).))))))..((((...(((.....)))..)))).

##################################################

##################################################
>scaffold2883.368.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.18	MeanVal:	1.306994	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaucucuuauug-gauauuuugauccuagguuc-ccuuucucuaacaaccuagua
            ++++-+++++++--|++++++++-++++++--+++|+++-+++++-++---++++++
            ++++-+++++++---++++++++|++++++-|+++-+++-+++++|++--|++++++
    REV:    acuuugaggauaccauuguaggg-uaggaug-gagaggacagaga-ugga-gaucgu
	
	augaaucucuuauuggauauuuugauccuagguucccuuucucuaacaaccuaguaaucauauaaguaauuauuuugaaguauauuauuauuugcauuuaugcuagagguagagacaggagagguaggaugggauguuaccauaggaguuucaggagagcaaggggaauuagauucacuacgcccca
	.((((.(((((((..((((((((.((((((..((((((.(((((.((...((((((.(((.((((....))))..))).(((.((....)).))).....))))))..))))))).))).))).))))))))))))))...))))))).)))).........((((...(((.....)))..)))).

##################################################

##################################################
>scaffold2883.368.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.47	MeanVal:	3.71428983333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaaucucuuauug-gauauuuugauccuagguuc-ccuuucucuaacaaccuagua
            ++++-+++++++--|++++++++-++++++--+++|+++-++++++-----++++++
            ++++-+++++++---++++++++|++++++-|+++-+++-++++++---||++++++
    REV:    acuuugaggauaccauuguaggg-uaggaug-gagaggacagagaugga--gaucgu
	
	augaaucucuuauuggauauuuugauccuagguucccuuucucuaacaaccuaguaaucauauaaguaauuauuuugaaguauauuauuauuugcauuuaugcuagagguagagacaggagagguaggaugggauguuaccauaggaguuucaggagagcaaggggaauuagauucacuacgcccca
	.((((.(((((((..((((((((.((((((..((((((.((((((.....((((((.(((.((((....))))..))).(((.((....)).))).....))))))...)))))).))).))).))))))))))))))...))))))).)))).........((((...(((.....)))..)))).

##################################################

##################################################
>scaffold2929.854.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.80	MeanVal:	3.83714466666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauauucga----uauuuuuugg-guaagucuac
            ++++-++++||||++++++++++|+++----+++
            ++++|++++----++++++++++-+++---|+++
    REV:    uuau-agcuuaaaguaaaaaaucacauacu-aug
	
	aauguugaaguacgcugacuuuggucccgagaucaguguauguagguaaucauaaaagauucaaguccaccuuaauaauauucgauauuuuuuggguaagucuacgauaaguaucauacacuaaaaaaugaaauucgauauuuucuuuuaugucuacggucaauauc
	.(((((((.(((((((((.((((....)))).)))))))))....(((..(((((((((...(((.....)))...((((.(((((((((((((((((....(((.....)))...))).))))))))))....)))))))).)))))))))..)))..))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2934.587.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augcau--uguaccaaggugcaaguu-guauggug
            ++++++||++++++---++++++---|++++++++
            ++++++--++++++|||++++++----++++++++
    REV:    uaugugagacgugg---cacguuaaaccaugccac
	
	gugcaugguggaaguccaaaauaccauugugcaauguguuuagugggaaugcauuguaccaaggugcaaguuguauggugcaucaccguaccaaauugcacggugcagaguguaugauagaagugaaccauaccauaguacauagucaauagugaauuguguaaccgcaucuaccuaaucggaacauugcauaguggaagugcaa
	.(((((..(((....))).....((((((((((((((......((((.((((((((((((...((((((...((((((((...))))))))....))))))))))))..))))))..((((.(((.............((((((((((....))).)))))))..))).))))))))......))))))))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2934.594.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augcau--uguaccaaggugcaaguu-guauggug
            ++++++||++++++---++++++---|++++++++
            ++++++--++++++|||++++++----++++++++
    REV:    uaugugagacgugg---cacguuaaaccaugccac
	
	guggaaguccaaaauaccauugugcaauguguuuagugggaaugcauuguaccaaggugcaaguuguauggugcaucaccguaccaaauugcacggugcagaguguaugauagaagugaaccauaccauaguacauagucaauagugaauuguguaaccgcaucuaccuaaucggaacauugcauagugga
	.(((....))).....((((((((((((((......((((.((((((((((((...((((((...((((((((...))))))))....))))))))))))..))))))..((((.(((.............((((((((((....))).)))))))..))).))))))))......)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2934.609.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.84	MeanVal:	3.038496	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauugugcaauguguuuaguggga--augc
            ++++++++++++++------++++-||++++
            ++++++++++++++------++++---++++
    REV:    ggugauacguuacaaggcuaauccaucuacg
	
	accauugugcaauguguuuagugggaaugcauuguaccaaggugcaaguuguauggugcaucaccguaccaaauugcacggugcagaguguaugauagaagugaaccauaccauaguacauagucaauagugaauuguguaaccgcaucuaccuaaucggaacauugcauagugga
	.((((((((((((((......((((.((((.(((((((...((((((...((((((((...))))))))....)))))))))))))...(((((............))))).....((((((((((....))).)))))))...))))...))))......)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold2934.609.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augcau--uguaccaaggugcaaguu-guauggug
            ++++++||++++++---++++++---|++++++++
            ++++++--++++++|||++++++----++++++++
    REV:    uaugugagacgugg---cacguuaaaccaugccac
	
	accauugugcaauguguuuagugggaaugcauuguaccaaggugcaaguuguauggugcaucaccguaccaaauugcacggugcagaguguaugauagaagugaaccauaccauaguacauagucaauagugaauuguguaaccgcaucuaccuaaucggaacauugcauagugga
	.((((((((((((((......((((.((((((((((((...((((((...((((((((...))))))))....))))))))))))..))))))..((((.(((.............((((((((((....))).)))))))..))).))))))))......)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3024.6501.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	12.2038433333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaaaggacaacuaucguuacguaagcuuuacguaacggucuuuacucuuacauaacaggaaaaacuaagucuguuccguaa----------------------ggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            +++++++-------++++++++++++-++++++++++++-----------------++++----------+++-++++++++||||||||||||||||||||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            +++++++|||||||++++++++++++-++++++++++++|||||||||||||||||++++---------|+++|++++++++----------------------++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    cauuucc-------gguaaugcauuccgaaugcauugcc-----------------guccccaaaaaaa-aga-aagguauuuaaaaaaaaaaaaaaauucuuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
	
	guuauagcagguuuaccagguagcguuacguaaaggacaacuaucguuacguaagcuuuacguaacggucuuuacucuuacauaacaggaaaaacuaagucuguuccguaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	(((((....((....))..))))).....(((((((.......((((((((((((.((((((((((((.................((((..........(((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..((..(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))..))..))))))))))))))))))))))))))))))))))))......................))))))))))).........)))))))))))))))).))))))))))))))))))).....((..((((((........))))))..))

##################################################

##################################################
>scaffold3024.6501.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	11.8694693333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaaaggacaacuaucguuacguaagcuuuacguaacggucuuuacucuuacauaacaggaaaaacuaagucuguuccguaa----------------------ggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            +++++++-------++++++++++++-++++++++++++-----------------++++----------+++-++++++++||||||||||||||||||||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++------++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            +++++++|||||||++++++++++++-++++++++++++|||||||||||||||||++++---------|+++|++++++++----------------------++++++++++++++++++++++++++++++++++++------++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    cauuucc-------gguaaugcauuccgaaugcauugcc-----------------guccccaaaaaaa-aga-aagguauuuaaaaaaaaaaaaaaauucuuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
	
	guuauagcagguuuaccagguagcguuacguaaaggacaacuaucguuacguaagcuuuacguaacggucuuuacucuuacauaacaggaaaaacuaagucuguuccguaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	(((((....((....))..))))).....(((((((.......((((((((((((.((((((((((((.................((((..........(((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((......(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))......))))))))))))))))))))))))))))))))))))......................))))))))))).........)))))))))))))))).))))))))))))))))))).....((..((((((........))))))..))

##################################################

##################################################
>scaffold3024.6529.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	12.2038433333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaaaggacaacuaucguuacguaagcuuuacguaacggucuuuacucuuacauaacaggaaaaacuaagucuguuccguaa----------------------ggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            +++++++-------++++++++++++-++++++++++++-----------------++++----------+++-++++++++||||||||||||||||||||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            +++++++|||||||++++++++++++-++++++++++++|||||||||||||||||++++---------|+++|++++++++----------------------++++++++++++++++++++++++++++++++++++--++--++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    cauuucc-------gguaaugcauuccgaaugcauugcc-----------------guccccaaaaaaa-aga-aagguauuuaaaaaaaaaaaaaaauucuuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
	
	cguaaaggacaacuaucguuacguaagcuuuacguaacggucuuuacucuuacauaacaggaaaaacuaagucuguuccguaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	.(((((((.......((((((((((((.((((((((((((.................((((..........(((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((..((..(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))..))..))))))))))))))))))))))))))))))))))))......................))))))))))).........)))))))))))))))).))))))))))))))))))).....((..((((((........))))))..))

##################################################

##################################################
>scaffold3024.6529.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	11.8694693333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaaaggacaacuaucguuacguaagcuuuacguaacggucuuuacucuuacauaacaggaaaaacuaagucuguuccguaa----------------------ggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacuc-auacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaagg
            +++++++-------++++++++++++-++++++++++++-----------------++++----------+++-++++++++||||||||||||||||||||||++++++++++++++++++++++++++++++++++++------++|+++++++++++++------++++-++++++++++++
            +++++++|||||||++++++++++++-++++++++++++|||||||||||||||||++++---------|+++|++++++++----------------------++++++++++++++++++++++++++++++++++++------++-+++++++++++++------++++-++++++++++++
    REV:    cauuucc-------gguaaugcauuccgaaugcauugcc-----------------guccccaaaaaaa-aga-aagguauuuaaaaaaaaaaaaaaauucuuccuuuguugacggcaauguauucggaaugcauugaugucaaccagcuaugcauugugcgcaugaaaaaggacaaugcauucu
	
	cguaaaggacaacuaucguuacguaagcuuuacguaacggucuuuacucuuacauaacaggaaaaacuaagucuguuccguaaggaacaacugccguuacauaagccuuacguaauugccuuuacucauacguaacaugcaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaaaaugaaaaaauuucauguuacguaaggaacaacugccauuacauacgccuuacguaacggccuuuacucuuacguaacaggaaaaaguacgcguguuacguaucgaccaacuguaguuacguaaggcuuauguaacggcaguuguuuccuucuuaaaaaaaaaaaaaaauuuauggaaagaaaaaaaaccccugccguuacguaagccuuacguaauggccuuuacucuuaugugagaggcaaaauuaagcuuuuuccg
	.(((((((.......((((((((((((.((((((((((((.................((((..........(((.((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((......(((((((((((((((......((((.((((((((((((......((......))...(((((((((((.(((......((((((((((.(((((.....))))).))))))))))......((......))...))))))))))).)))......)))))))))))).))))......))))))))))))).))......))))))))))))))))))))))))))))))))))))......................))))))))))).........)))))))))))))))).))))))))))))))))))).....((..((((((........))))))..))

##################################################

##################################################
>scaffold3041.854.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	2.141766	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucuaa--guaca--ucauauuaaggucguaug
            ++++--||+++--||+++++++---++++++++
            ++++----+++----+++++++-||++++++++
    REV:    cgggauaccauauaaaguguaag--uaguauau
	
	uuacgguccauggugcacggucuaaguacaucauauuaaggucguaugugcauacuauaugaugaaugugaaauauaccauagggcacgguucauugugaaugguggaacgacaucauucuaaggagcaaagugcauaguggaagua
	.(((..(((((.((((((.((((..(((..(((((((...((((((((.......)))))))).)))))))....)))....))))...((((.(((.((((((((......))))))))))).))))...)))))).))))).)))

##################################################

##################################################
>scaffold3041.859.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	2.141766	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucuaa--guaca--ucauauuaaggucguaug
            ++++--||+++--||+++++++---++++++++
            ++++----+++----+++++++-||++++++++
    REV:    cgggauaccauauaaaguguaag--uaguauau
	
	guccauggugcacggucuaaguacaucauauuaaggucguaugugcauacuauaugaugaaugugaaauauaccauagggcacgguucauugugaaugguggaacgacaucauucuaaggagcaaagugcauaguggaa
	.(((((.((((((.((((..(((..(((((((...((((((((.......)))))))).)))))))....)))....))))...((((.(((.((((((((......))))))))))).))))...)))))).))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3041.866.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.207024999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagggcacg--guucauugugaauggug
            ++++---++++-||++++-+++-++++++++
            ++++---++++---++++-+++|++++++++
    REV:    ggugauacgugaaacgaggaau-cuuacuac
	
	gugcacggucuaaguacaucauauuaaggucguaugugcauacuauaugaugaaugugaaauauaccauagggcacgguucauugugaaugguggaacgacaucauucuaaggagcaaagugcauagugga
	((((.........)))).(((((((...((((((((.......)))))))).)))))))......((((...((((.((((.(((.((((((((......))))))))))).))))...))))...)))).

##################################################

##################################################
>scaffold3041.879.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.207024999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagggcacg--guucauugugaauggug
            ++++---++++-||++++-+++-++++++++
            ++++---++++---++++-+++|++++++++
    REV:    ggugauacgugaaacgaggaau-cuuacuac
	
	guacaucauauuaaggucguaugugcauacuauaugaugaaugugaaauauaccauagggcacgguucauugugaaugguggaacgacaucauucuaaggagcaaagugcauaguggaagua
	.(((.(((((((...((((((((.......)))))))).)))))))......((((...((((.((((.(((.((((((((......))))))))))).))))...))))...))))..)))

##################################################

##################################################
>scaffold3041.908.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.207024999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagggcacg--guucauugugaauggug
            ++++---++++-||++++-+++-++++++++
            ++++---++++---++++-+++|++++++++
    REV:    ggugauacgugaaacgaggaau-cuuacuac
	
	cuauaugaugaaugugaaauauaccauagggcacgguucauugugaaugguggaacgacaucauucuaaggagcaaagugcauagugga
	.(((((.....))))).......((((...((((.((((.(((.((((((((......))))))))))).))))...))))...)))).

##################################################

##################################################
>scaffold3045.621.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	3.17210166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgugaccuucugucugauuuugaucgaguuuggguggugau---ucaaggcuc
            +++++-+++++++--++++++-++---++++-+++++++++|||++--+++++
            +++++|+++++++--++++++-++|||++++-+++++++++---++--+++++
    REV:    guacu-gaagacaauuuaaaggua---uaaagcugcuacugcuuagggccgag
	
	ccucgguugacuuuguaucaucgagacaaaacauuacgugaccuucugucugauuuugaucgaguuuggguggugauucaaggcucaccagagccgggauucgucaucgucgaaauauggaaauuuaacagaagucaug
	.(((((.(((.......))))))))...........(((((.(((((((..((((((.((...((((.(((((((((((..(((((....)))))..))...))))))))).)))))).))))))..))))))))))))

##################################################

##################################################
>scaffold3045.631.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	3.17210166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgugaccuucugucugauuuugaucgaguuuggguggugau---ucaaggcuc
            +++++-+++++++--++++++-++---++++-+++++++++|||++--+++++
            +++++|+++++++--++++++-++|||++++-+++++++++---++--+++++
    REV:    guacu-gaagacaauuuaaaggua---uaaagcugcuacugcuuagggccgag
	
	cuuuguaucaucgagacaaaacauuacgugaccuucugucugauuuugaucgaguuuggguggugauucaaggcucaccagagccgggauucgucaucgucgaaauauggaaauuuaacagaagucaug
	.(((((.((...)).)))))......(((((.(((((((..((((((.((...((((.(((((((((((..(((((....)))))..))...))))))))).)))))).))))))..))))))))))))

##################################################

##################################################
>scaffold3045.656.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	3.17210166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgugaccuucugucugauuuugaucgaguuuggguggugau---ucaaggcuc
            +++++-+++++++--++++++-++---++++-+++++++++|||++--+++++
            +++++|+++++++--++++++-++|||++++-+++++++++---++--+++++
    REV:    guacu-gaagacaauuuaaaggua---uaaagcugcuacugcuuagggccgag
	
	acgugaccuucugucugauuuugaucgaguuuggguggugauucaaggcucaccagagccgggauucgucaucgucgaaauauggaaauuuaacagaagucaug
	.(((((.(((((((..((((((.((...((((.(((((((((((..(((((....)))))..))...))))))))).)))))).))))))..))))))))))))

##################################################

##################################################
>scaffold3045.662.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.03	MeanVal:	2.46638133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucugucugauuuugaucgaguuuggguggugau---ucaaggcuc
            +++++++--++++++-++---++++-+++++++++|||++--+++++
            +++++++--++++++-++|||++++-+++++++++---++--+++++
    REV:    gaagacaauuuaaaggua---uaaagcugcuacugcuuagggccgag
	
	ccuucugucugauuuugaucgaguuuggguggugauucaaggcucaccagagccgggauucgucaucgucgaaauauggaaauuuaacagaagu
	.(((((((..((((((.((...((((.(((((((((((..(((((....)))))..))...))))))))).)))))).))))))..))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3052.713.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggugau-agucu--agguagugaguucaugcuuuuaaucca
            ++++++++|+++--||++++++--+++--+++++++----+++
            ++++++++-+++----++++++--+++||+++++++-|||+++
    REV:    aucuacugcucacuacuccauuguuca--uguggagu---ggu
	
	augggugauagucuagguagugaguucaugcuuuuaauccauauauuaaucaucuuggugagguguacuuguuaccucaucacucgucaucuaa
	.(((((((((((..((((((..(((..(((((((....(((..............))).))))))))))..))))))....))).)))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3054.913.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.809209333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucc--ucguauagaauucuuuugaauguuuggugau
            +++++||+++++++++-++++++++--+++++-+++++
            +++++--+++++++++-++++++++-|+++++|+++++
    REV:    ucagguagguauguuuaaagagggca-auaaa-cauug
	
	ugguccucguauagaauucuuuugaauguuuggugauauuaaccguuacaaauaacgggagaaauuuguauggauggacuc
	.((((((((((((((.((((((((..(((((.(((((.......)))))))))).)))))))).)))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3092.370.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.86	MeanVal:	2.68268	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcacca---ugcacguuguaccuuguuuaag--ugaacuauc-aauauucaug
            +++++++|||+++++++-+++--++++-----||++++-+++-|++++++++++
            +++++++---+++++++-+++||++++-------++++-+++--++++++++++
    REV:    acgugguuccacgugcaccgu--aacguuuaccaguuuuauguuuuauaggugc
	
	augcaccaugcacguuguaccuuguuuaagugaacuaucaauauucauggugaacguggauauuuuguauuuugaccauuugcaaugccacgugcaccuuggugcag
	.((((((((((((((.(((..((((.....((((.(((.((((((((((.....))))))))))..))).)))).......))))))).)))))))...))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3208.306.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.312564	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuggugagau----gc-cu-gagcugaacaauacaguguug
            ++++++-++++||||++|++|++--+++-++++++++--+++
            ++++++-++++----++-++-++||+++-++++++++--+++
    REV:    uaaccggucuguuacugagagcu--acugguuauguugaaac
	
	aggaguuucaggaaagcgagcaguaguagauucacugcucuccccaccuaauuggugagaugccugagcugaacaauacaguguugaaucaaaguuguauuggucaucgagagucauugucuggccaauaucaaauuccuccucaucaucuuuaagaggaaauggaggaggggaaauucca
	.((((((((.(((....(((((((.........)))))))))).......((((((.((((((((((..(((.((((((((..(((...)))..)))))))).))))).)).))....)))).))))))........(((((((....((((....))))....))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3208.315.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.312564	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuggugagau----gc-cu-gagcugaacaauacaguguug
            ++++++-++++||||++|++|++--+++-++++++++--+++
            ++++++-++++----++-++-++||+++-++++++++--+++
    REV:    uaaccggucuguuacugagagcu--acugguuauguugaaac
	
	aggaaagcgagcaguaguagauucacugcucuccccaccuaauuggugagaugccugagcugaacaauacaguguugaaucaaaguuguauuggucaucgagagucauugucuggccaauaucaaauuccuccucaucaucuuuaagaggaaauggaggaggggaaauucca
	.((((...(((((((.........)))))))(((((.....((((((.((((((((((..(((.((((((((..(((...)))..)))))))).))))).)).))....)))).)))))).......((((((...((.((.....)).))...)))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>scaffold3325.483.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	1.92190666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aacguugcgac--gcgccaucgccggccagugucaaacuggu
            ++++-++-++-||++---++++++++++++--++++++-+++
            ++++-++|++---++--|++++++++++++--++++++-+++
    REV:    uugcuac-cuuacugaa-uaguggccggucuggguuugcccg
	
	gaacguugcgacgcgccaucgccggccagugucaaacuggucgaucgcccguuugggucuggccggugauaagucauuccaucguug
	.((((.((.((.((...((((((((((((..((((((.(((.....))).))))))..))))))))))))..))...)))).)))).

##################################################

##################################################
>scaffold3325.488.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	1.258595	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcgacgc-------gcc-aucgccggccagugucaaacuggu
            +++++++-|||||||++-|++++++++++++--++++++-+++
            +++++++--------++--++++++++++++--++++++-+++
    REV:    auguugcuaccuuacugaauaguggccggucuggguuugcccg
	
	uugcgacgcgccaucgccggccagugucaaacuggucgaucgcccguuugggucuggccggugauaagucauuccaucguuguac
	.(((((((.((.((((((((((((..((((((.(((.....))).))))))..))))))))))))..))........))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3325.488.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.784739999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcgacgcgcc--------aucgccggccagugucaaacuggu
            +++++++----||||||||++++++++++++--++++++-+++
            +++++++------------++++++++++++--++++++-+++
    REV:    auguugcuaccuuacugaauaguggccggucuggguuugcccg
	
	uugcgacgcgccaucgccggccagugucaaacuggucgaucgcccguuugggucuggccggugauaagucauuccaucguuguac
	.(((((((....((((((((((((..((((((.(((.....))).))))))..))))))))))))............))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3363.765.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	2.141634	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucaaga-------uuccuagg-----uaauuugagguugg
            +++++++|||||||++++++++|||||+++-++++++++++
            +++++++-------++++++++-----+++-++++++++++
    REV:    uaguucuuaauacuaaggauccuuucaauucaacucuaauc
	
	aaucaagauuccuagguaauuugagguuggagguguuauaaaagaauguaaaugaagagauauaagagauucuuaagaaaguuuauaauccauuuguuuugauuggaaaacaauuacauuuggaaucuuuguauuucuuuaucuaaaguuuccuuccacaucugcucucuauuccaaaucaacuuuuugauacuaaucucaacuuaacuuuccuaggaaucauaauucuugaug
	.((((((((((((((((((.((((((((((((((((......(((...((.((((((((((((.(((((((((.((...((((.....((((.((.....)).))))....))))...)).))))))))))))))))))))).))...)))......))))))..............(((((....))))).)))))))))).))).....)))))))).......))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3367.453.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	0.685958333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuuggacauuuguggagccaaucuauuagguacua
            +++++-+++-++----++++---++++++++++++++
            +++++-+++|++||||++++|||++++++++++++++
    REV:    aggaagcug-ag----cucg---agaugauccaugau
	
	cucuuuggacauuuguggagccaaucuauuagguacuaaaacuaguaccuaguagagcucgagucgaaggau
	.(((((.(((.((....((((...((((((((((((((....))))))))))))))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3381.624.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	4.2142275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacu-----------cagcaauagcugauggugcgcuc-aaaauuccuaaauca
            ++++|||||||||||+++++++-++++++-+++-+++-|+++++++++---+++
            ++++-----------+++++++-++++++-+++|+++--+++++++++---+++
    REV:    cugguuccuuaacucgucguuaacgacuagcgu-cgaauuuuuaaggaaagagu
	
	gacucagcaauagcugauggugcgcucaaaauuccuaaaucaauaauugagaaaggaauuuuuaagcugcgaucagcaauugcugcucaauuccuuggucuaauccccucgaugagaguuuucucau
	(((((((((((.((((((.(((.(((.(((((((((...(((.....)))...)))))))))..)))))).)))))).)))))))...........))))...........(((((......)))))

##################################################

##################################################
>scaffold3381.627.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.01	MeanVal:	2.90555233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaacaggcucuuggggaaugaaggggaggua--auccu--uuagaagcuguaugaugauuuuuuuaauaga
            ++++---+++-+++--++++++-+++---++-||+++++||++++---++++-+++++-----+++++++++
            ++++---+++-+++--++++++-+++---++---+++++--++++---++++|+++++---||+++++++++
    REV:    aguuuugugguagcaacuuacuacuuauacgguguaggacgaguuauaggua-acuguguu--gaauugucu
	
	ucagcaauagcugauggugcgcucaaaauuccuaaaucaauaauugagaaaggaauuuuuaagcugcgaucagcaauugcugcucaauuccuuggucuaauccccucgaugagaguuuucucaucgaugaucaacaggcucuuggggaaugaaggggagguaauccuuuagaagcuguaugaugauuuuuuuaauagaacuuccaucuguuaaguugugucaauggauauugagcaggauguggcauauucaucauucaacgaugguguuuugaaaaugagagguugga
	.(((((((.((((((.(((.(((.(((((((((...(((.....)))...)))))))))..)))))).)))))).))))))).(((((..(((............((((((((......))))))))...((((...(((.(((..((((((.(((...((.(((((((((...((((.(((((.....(((((((((.......)))))))))...)))))))))...))))..)))))...))...))).))))))..))).)))...))))....)))..))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3401.782.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	9.09017133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuauauugagagcuc-cuugaggauguauacauug-----------agcaaccac
            ++++++-++++-+++-|++++++--+++++++-+++|||||||||||+++++++++
            ++++++|++++|+++--++++++--+++++++-+++-----------+++++++++
    REV:    ggguau-auuc-cgaaagaacucaaacauaugaaacagaaggaggggucguuggug
	
	accacgaccuuacaguucaccagcuugaugucaagagugccuuuuuauauugagagcuccuugaggauguauacauugagcaaccaccuggauuugugguugcuggggaggaagacaaaguauacaaacucaagaaagccuuauauggguuaaaacaggcucccagggccugguacaguagaauugagaccuauuuucucaguuguggg
	.(((((((.....(((((.....((((....)))).(((((..((((((.((((.(((.((((((..(((((((.((((((((((((........)))))))))...........))).)))))))..))))))..))))))))))))).......(((((.....))))))))))....)))))((((.......)))).))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3401.829.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	4.28918816666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuc-cuugaggauguauacauug-----------agcaaccac
            +++-|++++++--+++++++-+++|||||||||||+++++++++
            +++--++++++--+++++++-+++-----------+++++++++
    REV:    cgaaagaacucaaacauaugaaacagaaggaggggucguuggug
	
	uauugagagcuccuugaggauguauacauugagcaaccaccuggauuugugguugcuggggaggaagacaaaguauacaaacucaagaaagccuuauauggguuaaaacaggcucccagggccugguacaguagaauugagaccuauuuucucaguuguggguuugcacg
	.((((((((((.((((((..(((((((.((((((((((((........)))))))))...........))).)))))))..))))))..))).....(((((((....((((((.....))))))...((((...)))).)))))))..))))))).(((......))).

##################################################

##################################################
>scaffold3572.1132.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	3.03592	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucuaaacuccacuucuccaaggcuuc--ugg--uagaacuguauggu
            ++++-----++++---++++--++++-||++-||+++++++++--+++
            ++++---||++++-||++++--++++---++---+++++++++||+++
    REV:    gagaaau--ggugu--agguggugaaaauacauaaucuugaca--ccg
	
	agcucuaaacuccacuucuccaaggcuucugguagaacuguaugguuuguauacgccacaguucuaauacauaaaagugguggaugugguaaagagaca
	..((((.....((((...((((..((((.((.(((((((((..(((........))))))))))))...))...))))..)))).))))...))))...

##################################################

##################################################
>scaffold3788.1241.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.07	MeanVal:	0.547892666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcggugugcg--guacaugacacacuccaga-aggaau
            ++-+++++++-||++++-++-+++++++++--|++--++
            ++-+++++++---++++|++|+++++++++---++--++
    REV:    accucacacgguacaug-gc-gugugggguguaucucua
	
	auauaagauaaggauuaaaaagggugcucuuuucgauacacccgguauauuggugcacccuucuaugugcggugugcgguacaugacacacuccagaaggaauacuaaacaucucuauguggggugugcgguacauggcacacuccagaaugaauacugaaggaauuauguacuuaauuauauucgcuccuuaaauuuuacuagaaacaaacuuuaguccuuaaguuuauac
	.((((((.(((((((((((.(((((((.((.....((((.....))))...)).)))))))((((..((.(((((((.((((.((.(((((((((..((..((.......))..))...)))))))))))))))...))))))).))...((((.....(((((...(((((......)))))....)))))....)))).)))).......)))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3788.1248.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.07	MeanVal:	0.547892666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcggugugcg--guacaugacacacuccaga-aggaau
            ++-+++++++-||++++-++-+++++++++--|++--++
            ++-+++++++---++++|++|+++++++++---++--++
    REV:    accucacacgguacaug-gc-gugugggguguaucucua
	
	auaaggauuaaaaagggugcucuuuucgauacacccgguauauuggugcacccuucuaugugcggugugcgguacaugacacacuccagaaggaauacuaaacaucucuauguggggugugcgguacauggcacacuccagaaugaauacugaaggaauuauguacuuaauuauauucgcuccuuaaauuuuacuagaaacaaacuuuaguccuuaa
	.(((((((((((.(((((((.((.....((((.....))))...)).)))))))((((..((.(((((((.((((.((.(((((((((..((..((.......))..))...)))))))))))))))...))))))).))...((((.....(((((...(((((......)))))....)))))....)))).)))).......))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold380.43.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	7.13534	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccaccgc---caccgcgacu-cuuccacuauuuuuuuucucuccuucuccucuuucucu-ccgc--cc-uc---ugucaucaacaacuaggaagaaagguaaaguucaga
            ++--+++--|||+++++++-++|++-----------++++++++---++++---+++++++|++++||++|++|||+++++++---+++++++++++++++---++--++++
            ++-|+++-----+++++++|++-++|||||||||||++++++++-||++++--|+++++++-++++--++-++---+++++++---+++++++++++++++--|++--++++
    REV:    ccu-uggaaaaaguggugc-gacga-----------aaaagagau--agagac-aaagagguggcguugguagcuaauagugggcauugguucuuuuuuuugg-ucucgucu
	
	aggccaccgccaccgcgacucuuccacuauuuuuuuucucuccuucuccucuuucucuccgcccucugucaucaacaacuaggaagaaagguaaaguucagaaauccuuuuugggguuauuuuucucucguuuagcucagauucgggcuugcaugucaucaccgaagguuucggagagcccucaagugacaugcaggucccgaucuguaaaccuaggguugaaaaaaacccuuuucuacuucgucgaucuaaucugcucugguuuuuuuucuugguuacgggugauaaucgaugguugcgguggagaaacagagauagagaaaaagcagcguggugaaaaagguuccagccccuuauuuagguuuguuucuugauuaguugucuaaggaaucauuuaacuugauuauugggguuauaguauucuauau
	.((..(((..(((((((.((((...........((((((((...((((...((((((((((((((((((((((...(((((((((((((((...((..((((..........((((((.((((((.(((........((((((.(((((((((((((((....((.(((((....))))).))..))))))))))))))).))))))........)))..))))))))))))..((.((...)).)).....))))..))..)))))))))))))))...)))))))...)).))..)))).)))))))..)))).)))))))))).))))))))).....))).)).(((((.((.(((((((.((((((((((.....))).))))))).....))))))).))..)))))(((((....))))).

##################################################

##################################################
>scaffold380.47.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	7.417856	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accgc---caccgcgacu-cuuccacuauuuuuuuucucuccuucuccucuuucucu-ccgc--cc-uc---ugucaucaacaacuaggaagaaagguaaaguucaga
            +++--|||+++++++-++|++-----------++++++++---++++---+++++++|++++||++|++|||+++++++---+++++++++++++++---++--++++
            +++-----+++++++|++-++|||||||||||++++++++-||++++--|+++++++-++++--++-++---+++++++---+++++++++++++++--|++--++++
    REV:    uggaaaaaguggugc-gacga-----------aaaagagau--agagac-aaagagguggcguugguagcuaauagugggcauugguucuuuuuuuugg-ucucgucu
	
	caccgccaccgcgacucuuccacuauuuuuuuucucuccuucuccucuuucucuccgcccucugucaucaacaacuaggaagaaagguaaaguucagaaauccuuuuugggguuauuuuucucucguuuagcucagauucgggcuugcaugucaucaccgaagguuucggagagcccucaagugacaugcaggucccgaucuguaaaccuaggguugaaaaaaacccuuuucuacuucgucgaucuaaucugcucugguuuuuuuucuugguuacgggugauaaucgaugguugcgguggagaaacagagauagagaaaaagcagcguggugaaaaagguuccagccccuuauuuagguuuguuucuugauuaguugucuaaggaaucauuuaacuugauuauugggguuauaguauucuauauguuuuaauuaagucauauu
	.(((..(((((((.((((...........((((((((...((((...((((((((((((((((((((((...(((((((((((((((...((..((((..........((((((.((((((.(((........((((((.(((((((((((((((....((.(((((....))))).))..))))))))))))))).))))))........)))..))))))))))))..((.((...)).)).....))))..))..)))))))))))))))...)))))))...)).))..)))).)))))))..)))).)))))))))).))))))))).....)))...((((((.((.(((((((.((((((((((.....))).))))))).....))))))).))..))))))..........((((((((.....))).))))).

##################################################

##################################################
>scaffold380.52.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	8.160366	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccgcgacu-cuuccacuauuuuuuuucucuccuucuccucuuucucu-ccgc--cc-uc---ugucaucaacaacuaggaagaaagguaaaguucaga
            +++++++-++|++-----------++++++++---++++---+++++++|++++||++|++|||+++++++---+++++++++++++++---++--++++
            +++++++|++-++|||||||||||++++++++-||++++--|+++++++-++++--++-++---+++++++---+++++++++++++++--|++--++++
    REV:    guggugc-gacga-----------aaaagagau--agagac-aaagagguggcguugguagcuaauagugggcauugguucuuuuuuuugg-ucucgucu
	
	ccaccgcgacucuuccacuauuuuuuuucucuccuucuccucuuucucuccgcccucugucaucaacaacuaggaagaaagguaaaguucagaaauccuuuuugggguuauuuuucucucguuuagcucagauucgggcuugcaugucaucaccgaagguuucggagagcccucaagugacaugcaggucccgaucuguaaaccuaggguugaaaaaaacccuuuucuacuucgucgaucuaaucugcucugguuuuuuuucuugguuacgggugauaaucgaugguugcgguggagaaacagagauagagaaaaagcagcguggugaaaaagguuccagccccuuauuuagguuuguuucuugauuaguugucuaaggaaucauuuaacuugauuauugggguuauaguauucuauauguuuuaauuaagucauauu
	.(((((((.((((...........((((((((...((((...((((((((((((((((((((((...(((((((((((((((...((..((((..........((((((.((((((.(((........((((((.(((((((((((((((....((.(((((....))))).))..))))))))))))))).))))))........)))..))))))))))))..((.((...)).)).....))))..))..)))))))))))))))...)))))))...)).))..)))).)))))))..)))).)))))))))).)))))))))...........((((((.((.(((((((.((((((((((.....))).))))))).....))))))).))..))))))..........((((((((.....))).))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3826.389.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	2.21861083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuguu--gacauugauuaucauuugugaauuagg
            +++++++-||++++++++---++++-------+++++
            +++++++---++++++++--|++++|||||||+++++
    REV:    uuugacgaaucuguaacuua-ggug-------gaucc
	
	uaaauuguugacauugauuaucauuugugaauuaggauagccuagguggauucaaugucuaagcaguuuu
	.(((((((.((((((((...((((.......(((((....)))))))))..))))))))...))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.152.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	3.80029	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguacuaaugugcaccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++------++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++--||||++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    acgugaag----gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	cccauguaauuugcgcauggugcauagucgaauuggaccauugaaaauagcaucaugcaaacuaaaacugcacuauuccaaguugcauggugcauagugcaugcuggagugcaccauacaaaggugcacaaugcauaguggaaauguuaauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaa
	.((((((((((((...((((((((..(((......)))...........((.....))..........))))))))..))))))))))))..(((.((((((......(((((((.......))))))).)))))).)))..........((((((......((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.152.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.47925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	cccauguaauuugcgcauggugcauagucgaauuggaccauugaaaauagcaucaugcaaacuaaaacugcacuauuccaaguugcauggugcauagugcaugcuggagugcaccauacaaaggugcacaaugcauaguggaaauguuaauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaa
	.((((((((((((...((((((((..(((......)))...........((.....))..........))))))))..))))))))))))((((((((((((......(((((((.......)))))))...((((.......))))..)))))))......((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.165.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.47925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	cgcauggugcauagucgaauuggaccauugaaaauagcaucaugcaaacuaaaacugcacuauuccaaguugcauggugcauagugcaugcuggagugcaccauacaaaggugcacaaugcauaguggaaauguuaauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaa
	.(((((((((((..((((.........))))..)).)))))))))..........((((((.(((((...(((((.((((.....))))......(((((((.......))))))).)))))...)))))...................((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.165.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.47925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	cgcauggugcauagucgaauuggaccauugaaaauagcaucaugcaaacuaaaacugcacuauuccaaguugcauggugcauagugcaugcuggagugcaccauacaaaggugcacaaugcauaguggaaauguuaauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaa
	.(((((((((((..((((.........))))..)).)))))))))..........((((((.(((((...(((((.((((((.((((((......)))))).........)))))).)))))...)))))...................((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.171.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.47925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	gugcauagucgaauuggaccauugaaaauagcaucaugcaaacuaaaacugcacuauuccaaguugcauggugcauagugcaugcuggagugcaccauacaaaggugcacaaugcauaguggaaauguuaauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaa
	.(((((......(((((..((((((.....(((((((((.((((.................)))))))))))))...((((((......(((((((.......))))))).))))))..........))))))..)))))...((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.188.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	3.80029	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguacuaaugugcaccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++------++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++--||||++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    acgugaag----gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	accauugaaaauagcaucaugcaaacuaaaacugcacuauuccaaguugcauggugcauagugcaugcuggagugcaccauacaaaggugcacaaugcauaguggaaauguuaauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaa
	.(((((.......(((((((((.((((.................)))))))))))))...((((((......(((((((.......))))))).))))))))))).........((((((......((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.200.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.47925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	agcaucaugcaaacuaaaacugcacuauuccaaguugcauggugcauagugcaugcuggagugcaccauacaaaggugcacaaugcauaguggaaauguuaauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaa
	.((.....))..........((((((.(((((...(((((.((((.....))))......(((((((.......))))))).)))))...)))))...................((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.200.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.47925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	agcaucaugcaaacuaaaacugcacuauuccaaguugcauggugcauagugcaugcuggagugcaccauacaaaggugcacaaugcauaguggaaauguuaauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaa
	.((.....))..........((((((.(((((...(((((.((((((.((((((......)))))).........)))))).)))))...)))))...................((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.219.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.47925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	cugcacuauuccaaguugcauggugcauagugcaugcuggagugcaccauacaaaggugcacaaugcauaguggaaauguuaauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaa
	.((((((.(((((...(((((.((((.....))))......(((((((.......))))))).)))))...)))))...................((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.219.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.47925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	cugcacuauuccaaguugcauggugcauagugcaugcuggagugcaccauacaaaggugcacaaugcauaguggaaauguuaauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaa
	.((((((.(((((...(((((.((((((.((((((......)))))).........)))))).)))))...)))))...................((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.226.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	3.80029	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguacuaaugugcaccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++------++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++--||||++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    acgugaag----gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	auuccaaguugcauggugcauagugcaugcuggagugcaccauacaaaggugcacaaugcauaguggaaauguuaauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaa
	.(((((...(((((.((((.....))))......(((((((.......))))))).)))))...))))).......((((((......((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.226.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	3.80029	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguacuaaugugcaccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++------++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++--||||++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    acgugaag----gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	auuccaaguugcauggugcauagugcaugcuggagugcaccauacaaaggugcacaaugcauaguggaaauguuaauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaa
	.(((((...(((((.((((((.((((((......)))))).........)))))).)))))...))))).......((((((......((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.233.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.47925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	guugcauggugcauagugcaugcuggagugcaccauacaaaggugcacaaugcauaguggaaauguuaauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaa
	.((((((...(((((((((((......(((((((.......)))))))...((((.......))))..)))))))).))).((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))...))))))

##################################################

##################################################
>scaffold3831.243.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	3.80029	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguacuaaugugcaccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++------++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++--||||++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    acgugaag----gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	gcauagugcaugcuggagugcaccauacaaaggugcacaaugcauaguggaaauguuaauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaa
	.(((.((((((......(((((((.......))))))).)))))).)))..........((((((......((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.247.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	3.80029	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguacuaaugugcaccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++------++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++--||||++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    acgugaag----gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	agugcaugcuggagugcaccauacaaaggugcacaaugcauaguggaaauguuaauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaa
	.((((((......(((((((.......))))))).))))))..............((((((......((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.251.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.47925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	caugcuggagugcaccauacaaaggugcacaaugcauaguggaaauguuaauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaaaauaccaaguuguaguguguauaguggaagugcguuguaccaaggugcauugugcauaauggcagugcaccguaccaaacuacacggugcauagugcaugauggaagugcaccauacaauagugcaucauacauggugaauagugcaacugcaucguaguaaugugcauggugcauaguggaaguccauuguacuaagguccaaagggcauggcgguugaucaaaaugcgccaugugaaggucuaua
	.((((....(((((((.......)))))))...)))).(((((.......((((((((.((((((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))...(((((.....(((...((((.(((((((.(((..(((.....((((...((((((((((........))))))))))))))...))).))).))))))).))))...)))...)))))..)))).))))))))..(((((((((.....(((((((((................(((((((..((((....)))))))))))..((((...))))...)))))))..)).....)))))))))....))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.259.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.47925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	agugcaccauacaaaggugcacaaugcauaguggaaauguuaauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaaaauaccaaguuguaguguguauaguggaagugcguuguaccaaggugcauugugcauaauggcagugcaccguaccaaacuacacggugcauagugcaugauggaagugcaccauacaauagugcaucauacauggugaauagugcaacugcaucguaguaaugugcauggugcauaguggaaguccauuguacuaagguccaaagggcauggcgguugaucaaaaugcgccaugugaaggucuaua
	.(((((((.......)))))))........(((((.......((((((((.((((((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))...(((((.....(((...((((.(((((((.(((..(((.....((((...((((((((((........))))))))))))))...))).))).))))))).))))...)))...)))))..)))).))))))))..(((((((((.....(((((((((................(((((((..((((....)))))))))))..((((...))))...)))))))..)).....)))))))))....))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.262.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.47925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	gcaccauacaaaggugcacaaugcauaguggaaauguuaauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaaaauaccaaguuguaguguguauaguggaagugcguuguaccaaggugcauugugcauaauggcagugcaccguaccaaacuacacggugcauagugcaugauggaagugcaccauacaauagugcaucauacauggugaauagugcaacugcaucguaguaaugugcauggugcauaguggaaguccauuguacuaagguccaaagggcauggcgguugaucaaaaugcgccaugugaaggucua
	((((..(((...((((((...(((((.((....((((..((((((((.((((((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))...(((((.....(((...((((.(((((((.(((..(((.....((((...((((((((((........))))))))))))))...))).))).))))))).))))...)))...)))))..)))).))))))))...)))).....)).)))))..))))))...)))..)))).(((((((..((((....))))))))))).((.((.....(((((((((((......))).))))))))...)).)).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.264.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	3.80029	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguacuaaugugcaccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++------++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++--||||++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    acgugaag----gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	accauacaaaggugcacaaugcauaguggaaauguuaauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaa
	.((((......((((.....)))).)))).........((((((......((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.275.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.47925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	gugcacaaugcauaguggaaauguuaauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaa
	.(((((...((((((((...((....)).))))).))).((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.277.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.47925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	gcacaaugcauaguggaaauguuaauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaaaauaccaaguuguaguguguauaguggaagugcguuguaccaaggugcauugugcauaauggcagugcaccguaccaaacuacacggugcauagugcaugauggaagugcaccauacaauagugcaucauacauggugaauagugcaacugcaucguaguaaugugcauggugcauaguggaaguccauuguacuaagguccaaagggcauggcgguugaucaaaaugcgccaugugaaggucua
	(((((..((((.((....((((..((((((((.((((((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))...(((((.....(((...((((.(((((((.(((..(((.....((((...((((((((((........))))))))))))))...))).))).))))))).))))...)))...)))))..)))).))))))))...)))).....)).)))).(((((...)))))..))))).(((((((..((((....))))))))))).((.((.....(((((((((((......))).))))))))...)).)).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.282.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.47925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	augcauaguggaaauguuaauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaa
	.(((((.......((((((......)))))).((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.288.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.47925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	aguggaaauguuaauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaaaauaccaaguuguaguguguauaguggaagugcguuguaccaaggugcauugugcauaauggcagugcaccguaccaaacuacacggugcauagugcaugauggaagugcaccauacaauagugcaucauacauggugaauagugcaacugcaucguaguaaugugcauggugcauaguggaaguccauuguacuaagguccaaagggcauggcgguugaucaaaaugcgccaugugaaggucuaua
	.(((((.......((((((((.((((((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))...(((((.....(((...((((.(((((((.(((..(((.....((((...((((((((((........))))))))))))))...))).))).))))))).))))...)))...)))))..)))).))))))))..(((((((((.....(((((((((................(((((((..((((....)))))))))))..((((...))))...)))))))..)).....)))))))))....))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.300.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.47925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	aauguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaaaauaccaaguuguaguguguauaguggaagugcguuguaccaaggugcauugugcauaauggcagugcaccguaccaaacuacacggugcauagugcaugauggaagugcaccauacaauagugcaucauacauggugaauagugcaacugcaucguaguaaugugcauggugcauaguggaaguccauuguacuaagguccaaagggcauggcgguugaucaaaaugcgccauguga
	.((((((((.((((((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))...(((((.....(((...((((.(((((((.(((..(((.....((((...((((((((((........))))))))))))))...))).))).))))))).))))...)))...)))))..)))).))))))))..(((((((((.....(((((((((................(((((((..((((....)))))))))))..((((...))))...)))))))..)).....))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.301.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	3.80029	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguacuaaugugcaccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++------++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++--||||++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    acgugaag----gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	auguacuaaugugcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaa
	.((((((......((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.313.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.47925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccaugcaug--guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            ++++++++++-||+++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            ++++++++++---+++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    gugguacguaauacgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	gcaccaugcaugguucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaaaauaccaaguuguaguguguauaguggaagugcguuguaccaaggugcauugugcauaauggcagugcaccguaccaaacuacacggugcauagugcaugauggaagugcaccauacaauagugcaucauacauggugaauagugcaacugcaucguaguaaugugcauggugcauaguggaaguccauuguacuaagguccaaagggcauggcgguugaucaaaaugcgccaugugaaggucua
	.((((((((((.(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))...))))))))))..((((((.....(((...((((.(((((((.(((..(((.....((((...((((((((((........))))))))))))))...))).))).))))))).))))...)))..((((((((((((.((.(((.((((.....))))...((((....)))).))).)).)))..))))))))).((((....))))))))))..((.((.....(((((((((((......))).))))))))...)).)).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.325.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	3.55259533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuca-uugauugcgga--agugcaucguaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            +++++|++++++--++-||++++++--+++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            +++++-++++++--++---++++++||+++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    cgagucaguuggaaccauaucacgu--uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	guucauugauugcggaagugcaucguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaa
	(((((((((((..((.((((((..(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))))))))...))..)))))).)))))....(((((.......))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3831.348.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.79	MeanVal:	4.87931733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaccaagguguacaguucauguuggca--gugcaucauuccaa---uacg-ugc
            +++++++-+++++++++-+++-++++--||++++++--+++++-|||+++-|+++
            +++++++-+++++++++-+++-++++----++++++||+++++----+++--+++
    REV:    uaugguuauacgugucacguggaaccaugccacgug--aagguggaaguggaacg
	
	cguaccaagguguacaguucauguuggcagugcaucauuccaauacgugcagcgcaaggugaagguggaagugcaccguaccaaggugcacugugcauauugguauugcacuauaccaagguugacugagcauaaugcaugguggaagugcaa
	.(((((((.(((((((((.(((.((((..((((((..(((((.(((.(((...)))..)))....)))))))))))....)))).))).))))))))).)))))))((((((.(((((.((....))..((.....)).)))))..)))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3836.637.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	4.6909125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccuuuuccuuaaagagugguauugugccucaau---auacca----ugccggg
            +++------+++-++++++---++++++++++---|||++++++||||+++--++
            +++----||+++-++++++---++++++++++------++++++----+++--++
    REV:    ugguaca--gaaauucucaagcuaacgcggagaggcuuugugguaaguacgaucc
	
	cgcccuuuuccuuaaagagugguauugugccucaauauaccaugccgggaacaccuagcaugaaugguguuucggagaggcgcaaucgaacucuuaaagacauggua
	.(((......(((.((((((...((((((((((...(((((((((..((....))..)))....))))))......))))))))))...)))))).)))....))).

##################################################

##################################################
>scaffold3903.1043.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	0.292188666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucaucaauuaauuggccggcgcu-cugau--uuggaccuaau
            ++++++++++------+++---+++|+++++||+++-+++++++
            ++++++++++||||||+++---+++-+++++--+++-+++++++
    REV:    cagguaguug------uggauucgaugauuaucgauguggauug
	
	uucuuuugauuuuaaaggauguucaucaauuaauuggccggcgcucugauuuggaccuaauggacaaaguuagguguagcuauuaguagcuuagguguugauggacc
	.(((((((....))))))).((((((((((......(((...(((((((((((.(((((((.......))))))).)))..))))).)))...))))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3903.1063.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	0.292188666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucaucaauuaauuggccggcgcu-cugau--uuggaccuaau
            ++++++++++------+++---+++|+++++||+++-+++++++
            ++++++++++||||||+++---+++-+++++--+++-+++++++
    REV:    cagguaguug------uggauucgaugauuaucgauguggauug
	
	guucaucaauuaauuggccggcgcucugauuuggaccuaauggacaaaguuagguguagcuauuaguagcuuagguguugauggacc
	((((((((((......(((...(((((((((((.(((((((.......))))))).)))..))))).)))...))))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3923.1078.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	-2.5048	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaguauggugcauuuccacuaugcauagugag
            ++-++++++++++------+++++++++++++
            ++-++++++++++||||||+++++++++++++
    REV:    augguaucacgua------auacguaucacuu
	
	uuaguauggugcauuuccacuaugcauagugagcguucguauggugcacuuccaccagcaaccucacacuuugcaccuuaauacggugcacuacaacuaccuaccaugcacaacauuaugauguuguuccaccauucacuaugcauaaugcacuaugguau
	.((.((((((((((......(((((((((((((.....(((((((((..........))............((((((.......))))))............))))))).((((((....))))))........))))))))))))))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>scaffold3937.564.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.793840666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcc----------guggcucuacccacuaaugau-gc
            ++++||||||||||+++-+++++--++++++++++|++
            ++++----------+++-+++++-|++++++++++-++
    REV:    ccgggacuuucacccacggggaua-gugauuacuagcg
	
	agugggcaaaggccguggcucuacccacuaaugaugcuagaacuguagggaaauuuuuuauuuaguuguuuucucaguuuggaacaccucgugcgaucauuagugauaggggcacccacuuucagggccagaucgaccgggugugccaccguuuuggugucacacaccgguugucuacugccuauc
	.(((((((..(((((((.(((((..((((((((((((..((((((..(((((((..((.....))..)))))))))))))((....))....)).)))))))))).))))).)))..........)))).((.((((((((((((.((((.....)))).))))).)))))))))...))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3956.553.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	-2.242945	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggggguguuuuacuuuuaccauuucagcccaac
            ++++++++------++++++++++----++++++-++
            ++++++++-----|++++++++++||||++++++-++
    REV:    ccauuuucauuuu-gugggggugg----guugggcug
	
	ggugggggguguuuuacuuuuaccauuucagcccaacuagaaguugucggguuggguggggguguuuuacuuuuacca
	((((((((......((((((((((....((((((.((........)).)))))))))))))))).....)))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold3956.553.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	-2.2936825	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggggguguuuuacuuuuaccauuucagcccaac
            ++++--++------++++++++++----++++++-++
            ++++--++-----|++++++++++||||++++++-++
    REV:    ccauuuucauuuu-gugggggugg----guugggcug
	
	ggugggggguguuuuacuuuuaccauuucagcccaacuagaaguugucggguuggguggggguguuuuacuuuuacca
	((((..((......((((((((((....((((((.((........)).)))))))))))))))).....))..)))).

##################################################

##################################################
>scaffold4024.826.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	-1.653472	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugucggagau-ggaggaggcu-ugau-guug
            ++++++++++|++++--+++-|++++|++++
            ++++++++++-++++--+++--++++-++++
    REV:    acggccuuuguucucagcugucgcugccaac
	
	aaaaccaauuggcaaccuguugccaagagguugucggagauggaggaggcuugauguugucuuuuucaaccgucgcugucgacucuuguuuccggcauaguugugcgauuaaacaacuaacgguuuagguucagguugaaaaucaucuucugagauuaguuuuuaauca
	.(((((..(((((((....))))))).....((((((((((((((..(((.((((((((.......)))).))))..)))..)))).))))))))))(((((((........)))))))..))))).......((((((((((.((((....))))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold4024.826.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	-1.99747966666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucggagau-ggaggaggcu-ugau-guug
            +++++++++|++++--+++-|++++|++++
            +++++++++-++++--+++--++++-++++
    REV:    cggccuuuguucucagcugucgcugccaac
	
	aaaaccaauuggcaaccuguugccaagagguugucggagauggaggaggcuugauguugucuuuuucaaccgucgcugucgacucuuguuuccggcauaguugugcgauuaaacaacuaacgguuuagguucagguugaaaaucaucuucugagauuaguuuuuaauca
	..((((..(((((((....)))))))..))))(((((((((((((..(((.((((((((.......)))).))))..)))..)))).))))))))).(((((((........)))))))..............((((((((((.((((....))))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold4024.837.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	-1.653472	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugucggagau-ggaggaggcu-ugau-guug
            ++++++++++|++++--+++-|++++|++++
            ++++++++++-++++--+++--++++-++++
    REV:    acggccuuuguucucagcugucgcugccaac
	
	gcaaccuguugccaagagguugucggagauggaggaggcuugauguugucuuuuucaaccgucgcugucgacucuuguuuccggcauaguugugcgauuaaacaacuaacgguuuagguucagguugaaaaucaucuucugagauuaguuuuuaauca
	..((((((..(((.......((((((((((((((..(((.((((((((.......)))).))))..)))..)))).))))))))))(((((((........)))))))..))).))))))..((((((((((.((((....))))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold4062.767.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	5.289544	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcg--aaguagcc--aacagaaaaau----cgggaccaggg-auu
            ++-||++++----||+++++++++--||||++++++++---|+++
            ++---++++------+++++++++------++++++++----+++
    REV:    cgauauuuagauuuuuuguuuuuugaguuugucuuggugugauag
	
	uaaaacaagugcgaaguagccaacagaaaaaucgggaccagggauuggagagauagugugguucuguuugaguuuuuuguuuuuuagauuuauagcguuagcggaauuuguuuuuuauaacuugcuuaagaugaguauguuucucagauguuuuauccguuaaaaaaaaugguuuugaacgaaaaaaaaugccccuguccacggaguggauuuaggggcauuuuuuua
	((((((....((.((((....(((((((((..((((((((...(((.....)))....))))))))......)))))))))......))))...)).((((((((...(((((.....(((.(((((.....))))).)))....))))).....))))))))........)))))).....((((((((((((((((((((...))))))..)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold4130.346.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	-0.712131333333335	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacca--aguacacggu-uuccccuguugugcauu--cagcu------------agguuacc
            +++++||++-++-++++|+++++++++++-+++++||+++++||||||||||||++++++++
            +++++--++-++|++++-+++++++++++|+++++--+++++------------++++++++
    REV:    guggugaucuug-gucguagggggguagu-cguaaaugucgagcucgucauaugucuaaugg
	
	ccaccaaguacacgguuuccccuguugugcauucagcuagguuaccuuuagaguuagacaaguguguuagugaugaggugauaguggucacuucagguaaucuguauacugcucgagcuguaaaugcugauggggggaugcugguucuaguggug
	.(((((((.((.(((((((((((((((.((((((((((((((((((..........((((....)))).....(((((((((....)))))))))))))))))............)))))..)))))))))))))))).)))))).))..)))))

##################################################

##################################################
>scaffold4130.346.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-0.757721333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccaagu--acacggu-uuccccuguugugcauu--cagcu------------agguuacc
            +++++---||++-++++|+++++++++++-+++++||+++++||||||||||||++++++++
            +++++-----++|++++-+++++++++++|+++++--+++++------------++++++++
    REV:    guggugaucuug-gucguagggggguagu-cguaaaugucgagcucgucauaugucuaaugg
	
	ccaccaaguacacgguuuccccuguugugcauucagcuagguuaccuuuagaguuagacaaguguguuagugaugaggugauaguggucacuucagguaaucuguauacugcucgagcuguaaaugcugauggggggaugcugguucuaguggug
	.(((((...((.(((((((((((((((.((((((((((((((((((..........((((....)))).....(((((((((....)))))))))))))))))............)))))..)))))))))))))))).)))))).....)))))

##################################################

##################################################
>scaffold4130.346.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacca--aguacacggu-uuccccuguugugcauu--cagcu------------agguuacc
            +++++||++-++-++++|++++++--+++-+++++||+++++||||||||||||++++++++
            +++++--++-++|++++-++++++--+++|+++++--+++++------------++++++++
    REV:    guggugaucuug-gucguagggggguagu-cguaaaugucgagcucgucauaugucuaaugg
	
	ccaccaaguacacgguuuccccuguugugcauucagcuagguuaccuuuagaguuagacaaguguguuagugaugaggugauaguggucacuucagguaaucuguauacugcucgagcuguaaaugcugauggggggaugcugguucuaguggug
	.(((((((.((.((((((((((..(((.((((((((((((((((((..........((((....)))).....(((((((((....)))))))))))))))))............)))))..))))))))..)))))).)))))).))..)))))

##################################################

##################################################
>scaffold4130.351.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-0.741828666666668	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguacacggu-uuccccuguugugcauu--cagcu------------agguuacc
            ++-++-++++|+++++++++++-+++++||+++++||||||||||||++++++++
            ++-++|++++-+++++++++++|+++++--+++++------------++++++++
    REV:    ucuug-gucguagggggguagu-cguaaaugucgagcucgucauaugucuaaugg
	
	aaguacacgguuuccccuguugugcauucagcuagguuaccuuuagaguuagacaaguguguuagugaugaggugauaguggucacuucagguaaucuguauacugcucgagcuguaaaugcugauggggggaugcugguucua
	.((.((.(((((((((((((((.((((((((((((((((((..........((((....)))).....(((((((((....)))))))))))))))))............)))))..)))))))))))))))).)))))).)).

##################################################

##################################################
>scaffold4130.351.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguacacggu-uuccccuguugugcauu--cagcu------------agguuacc
            ++-++-++++|++++++--+++-+++++||+++++||||||||||||++++++++
            ++-++|++++-++++++--+++|+++++--+++++------------++++++++
    REV:    ucuug-gucguagggggguagu-cguaaaugucgagcucgucauaugucuaaugg
	
	aaguacacgguuuccccuguugugcauucagcuagguuaccuuuagaguuagacaaguguguuagugaugaggugauaguggucacuucagguaaucuguauacugcucgagcuguaaaugcugauggggggaugcugguucua
	.((.((.((((((((((..(((.((((((((((((((((((..........((((....)))).....(((((((((....)))))))))))))))))............)))))..))))))))..)))))).)))))).)).

##################################################

##################################################
>scaffold4130.357.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-0.589566666666668	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggu-uuccccuguugugcauu--cagcu------------agguuacc
            ++++|+++++++++++-+++++||+++++||||||||||||++++++++
            ++++-+++++++++++|+++++--+++++------------++++++++
    REV:    gucguagggggguagu-cguaaaugucgagcucgucauaugucuaaugg
	
	acgguuuccccuguugugcauucagcuagguuaccuuuagaguuagacaaguguguuagugaugaggugauaguggucacuucagguaaucuguauacugcucgagcuguaaaugcugauggggggaugcugg
	.(((((((((((((((.((((((((((((((((((..........((((....)))).....(((((((((....)))))))))))))))))............)))))..)))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>scaffold4130.357.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggu-uuccccuguugugcauu--cagcu------------agguuacc
            ++++|++++++--+++-+++++||+++++||||||||||||++++++++
            ++++-++++++--+++|+++++--+++++------------++++++++
    REV:    gucguagggggguagu-cguaaaugucgagcucgucauaugucuaaugg
	
	acgguuuccccuguugugcauucagcuagguuaccuuuagaguuagacaaguguguuagugaugaggugauaguggucacuucagguaaucuguauacugcucgagcuguaaaugcugauggggggaugcugg
	.((((((((((..(((.((((((((((((((((((..........((((....)))).....(((((((((....)))))))))))))))))............)))))..))))))))..)))))).)))).

##################################################

##################################################
>scaffold4157.106.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	3.872286	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaugacuccuggcgguuguuugcuauuuuguuauuauguuguuuguccuugaguu------auuugcuuuuggauu
            +++-++++---+++++++-------------++++++++--++----+++++++++||||||+++-+++-+++++++
            +++-++++--|+++++++-||||||||||||++++++++--++---|+++++++++------+++-+++-+++++++
    REV:    cguuuugauu-ccguuaaa------------agugguauuuuauuu-ggaauucaaguauucuaauugacgaccuaa
	
	ugauaaucuuacaagaugauauuuuaucagagccaauuaucuuuguuugauuguugaggugauaauguuuuuuauauguauaauuauucguuacguaugaauauuuuacggcugauucucguauuuuucgguuacauguaaauauuauuugcaugacuccuggcgguuguuugcuauuuuguuauuauguuguuuguccuugaguuauuugcuuuuggauuucugaauccagcaguuaaucuuaugaacuuaagguuuauuuuauggugaaaauugccuuaguuuugcucucuguaagaacaagaaauugucuucauuuuuguuuuuguuuuuuugggguuguuguuaacccucugcccguuucaauuugauugauguuauuauuuca
	.(((((((..((((((((((...............)))))))).))..)))))))((((((((((((((.((((((((((....(((((((.....))))))).......(((((............)))))))))))))))........(((.((((...(((((((.............((((((((..((....((((((((((((.(((.(((((((....))))))).))).)))......)))))))))...))..)))))))).)))))))..)))).)))......((((((((((((..((....)))))))))))))).......(((((((....)))))))....................)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold4157.119.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	3.872286	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaugacuccuggcgguuguuugcuauuuuguuauuauguuguuuguccuugaguu------auuugcuuuuggauu
            +++-++++---+++++++-------------++++++++--++----+++++++++||||||+++-+++-+++++++
            +++-++++--|+++++++-||||||||||||++++++++--++---|+++++++++------+++-+++-+++++++
    REV:    cguuuugauu-ccguuaaa------------agugguauuuuauuu-ggaauucaaguauucuaauugacgaccuaa
	
	agaugauauuuuaucagagccaauuaucuuuguuugauuguugaggugauaauguuuuuuauauguauaauuauucguuacguaugaauauuuuacggcugauucucguauuuuucgguuacauguaaauauuauuugcaugacuccuggcgguuguuugcuauuuuguuauuauguuguuuguccuugaguuauuugcuuuuggauuucugaauccagcaguuaaucuuaugaacuuaagguuuauuuuauggugaaaauugccuuaguuuugcucucuguaagaacaagaaauugucuucauuuuuguuuuuguuuuuuugggguuguuguuaacccucugcccguuucaauuugauugauguuauua
	.(((((((((..((((((..((((((........))))))..(((..((((((((...(((((((((....(((((((.....))))))).......(((((............)))))))))))))))))))))).(((.((((...(((((((.............((((((((..((....((((((((((((.(((.(((((((....))))))).))).)))......)))))))))...))..)))))))).)))))))..)))).))).)))..((((((((((((..((....)))))))))))))).......(((((((....))))))).............)))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold4157.119.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	3.872286	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaugacuccuggcgguuguuugcuauuuuguuauuauguuguuuguccuugaguu------auuugcuuuuggauu
            +++-++++---+++++++-------------++++++++--++----+++++++++||||||+++-+++-+++++++
            +++-++++--|+++++++-||||||||||||++++++++--++---|+++++++++------+++-+++-+++++++
    REV:    cguuuugauu-ccguuaaa------------agugguauuuuauuu-ggaauucaaguauucuaauugacgaccuaa
	
	agaugauauuuuaucagagccaauuaucuuuguuugauuguugaggugauaauguuuuuuauauguauaauuauucguuacguaugaauauuuuacggcugauucucguauuuuucgguuacauguaaauauuauuugcaugacuccuggcgguuguuugcuauuuuguuauuauguuguuuguccuugaguuauuugcuuuuggauuucugaauccagcaguuaaucuuaugaacuuaagguuuauuuuauggugaaaauugccuuaguuuugcucucuguaagaacaagaaauugucuucauuuuuguuuuuguuuuuuugggguuguuguuaacccucugcccguuucaauuugauugauguuauua
	.(((((((((..((((((..((((.(((.......))).)))).(((((((((((...(((((((((....(((((((.....))))))).......(((((............)))))))))))))))))))))).(((.((((...(((((((.............((((((((..((....((((((((((((.(((.(((((((....))))))).))).)))......)))))))))...))..)))))))).)))))))..)))).)))......((((((((((((..((....)))))))))))))).......(((((((....)))))))..)))........)))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold4157.154.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	3.872286	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaugacuccuggcgguuguuugcuauuuuguuauuauguuguuuguccuugaguu------auuugcuuuuggauu
            +++-++++---+++++++-------------++++++++--++----+++++++++||||||+++-+++-+++++++
            +++-++++--|+++++++-||||||||||||++++++++--++---|+++++++++------+++-+++-+++++++
    REV:    cguuuugauu-ccguuaaa------------agugguauuuuauuu-ggaauucaaguauucuaauugacgaccuaa
	
	gauuguugaggugauaauguuuuuuauauguauaauuauucguuacguaugaauauuuuacggcugauucucguauuuuucgguuacauguaaauauuauuugcaugacuccuggcgguuguuugcuauuuuguuauuauguuguuuguccuugaguuauuugcuuuuggauuucugaauccagcaguuaaucuuaugaacuuaagguuuauuuuauggugaaaauugccuuaguuuugcucucuguaagaacaagaaauugucuucauuuuuguuuuuguuuuuuugggguuguuguuaacccucugcccguuucaauuugauugauguuauuauuucauuuaauc
	(((((.(((((((((((((((.((((((((((....(((((((.....))))))).......(((((............)))))))))))))))........(((.((((...(((((((.............((((((((..((....((((((((((((.(((.(((((((....))))))).))).)))......)))))))))...))..)))))))).)))))))..)))).)))......((((((((((((..((....)))))))))))))).......(((((((....)))))))....................)))))))))))))))..)))))

##################################################

##################################################
>scaffold4157.159.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	3.872286	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaugacuccuggcgguuguuugcuauuuuguuauuauguuguuuguccuugaguu------auuugcuuuuggauu
            +++-++++---+++++++-------------++++++++--++----+++++++++||||||+++-+++-+++++++
            +++-++++--|+++++++-||||||||||||++++++++--++---|+++++++++------+++-+++-+++++++
    REV:    cguuuugauu-ccguuaaa------------agugguauuuuauuu-ggaauucaaguauucuaauugacgaccuaa
	
	uugaggugauaauguuuuuuauauguauaauuauucguuacguaugaauauuuuacggcugauucucguauuuuucgguuacauguaaauauuauuugcaugacuccuggcgguuguuugcuauuuuguuauuauguuguuuguccuugaguuauuugcuuuuggauuucugaauccagcaguuaaucuuaugaacuuaagguuuauuuuauggugaaaauugccuuaguuuugcucucuguaagaacaagaaauugucuucauuuuuguuuuuguuuuuuugggguuguuguuaacccucugcccguuucaauuugauugauguuauuauuucau
	.(((((((((((((((.((((((((((....(((((((.....))))))).......(((((............)))))))))))))))........(((.((((...(((((((.............((((((((..((....((((((((((((.(((.(((((((....))))))).))).)))......)))))))))...))..)))))))).)))))))..)))).)))......((((((((((((..((....)))))))))))))).......(((((((....)))))))....................))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold4164.273.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	0.25806	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucgagcuucauucuugugcg--auuucguguuuuggaa-uuaugugccuagacc
            ++++++++++++---++++++-||+++++++++++-----|+++++-++--+++++
            ++++++++++++-||++++++---+++++++++++------+++++|++-|+++++
    REV:    caagcucgagguu--ggcacgagaugaagugcaaguaacgaaguau-ugu-ucugg
	
	auuauuaguuuguucgagcuucauucuugugcgauuucguguuuuggaauuaugugccuagacccguucuuuuggaccguuucggucuauuugauguguuucuauuuuguauuuguuguccacagguacucuagagauauguggucuuguuaugaagcaaugaacgugaaguagagcacgguuggagcucgaacgaaagauugagaaaugaaauugaugag
	.((((((((((((((((((((((...((((((.(((((((((((.....(((((.((..(((((...((...(((((((...)))))))...)).(((((((((....((((((((.....))))))))..)))))))))..))))).)))))))......)))))))))))...)))))).)))))))))))).....(((....))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>scaffold4164.280.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	0.259624	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuguucgagcuucauucuugugcg--auuucguguuuuggaa-uuaugugccuagacc
            +++++++++++++++---++++++-||+++++++++++-----|+++++-++--+++++
            +++++++++++++++-||++++++---+++++++++++------+++++|++-|+++++
    REV:    aagcaagcucgagguu--ggcacgagaugaagugcaaguaacgaaguau-ugu-ucugg
	
	guuuguucgagcuucauucuugugcgauuucguguuuuggaauuaugugccuagacccguucuuuuggaccguuucggucuauuugauguguuucuauuuuguauuuguuguccacagguacucuagagauauguggucuuguuaugaagcaaugaacgugaaguagagcacgguuggagcucgaacgaaagauugagaaaugaaauugaugagcagagggguugcacgccgugcaccccuacgaggcuuccaaaucacggcccuuaagcaggggaacaucgugcacccuuacacgguguuccucccauucaaauacggaaauuuuuugaaaaaaggaggugcacgc
	.(((((((((((((((...((((((.(((((((((((.....(((((.((..(((((...((...(((((((...)))))))...)).(((((((((....((((((((.....))))))))..)))))))))..))))).)))))))......)))))))))))...)))))).)))))))))))))))................(((..((((..(((((.(((((...)))))))))).....)))).)))....((((((((.....(((((((((((((........)))))))))))))...((((((...........)))))).....)))).)).)).

##################################################

##################################################
>scaffold4236.475.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	-1.73107783333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuugccaugguua--ua---ugcacaaauuu
            +++++--+++-++++-||++|||+++++++++++
            +++++--+++|++++---++---+++++++++++
    REV:    ugaagguggu-cuaggagaucgaauguguuuaag
	
	aauuuuugccaugguuauaugcacaaauuuaaguagacaacuuucucuaauagggcucuuacuuaaugacauaaaggagccgagaauuuguguaagcuagaggaucugguggaagua
	.(((((..(((.((((.(((((((((((((...((((........))))....(((((((..............)))))))..)))))))))))...))...)))))))..))))).

##################################################

##################################################
>scaffold4270.1002.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	3.23944066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguaccauaccaacuuguacgaugcauagugca--------ugaugcaagugcaccauaccauagugcauggugcau---gguga-augcuaguacuacaucaaacua
            ++++++++--+++-++-+++-+++++++-++++||||||||+++++++----++++++-++++--+++++--+++++|||++++-|++++-------++++-++++++
            ++++++++-|+++|++-+++-+++++++-++++--------+++++++----++++++|++++--+++++--+++++---++++--++++-------++++|++++++
    REV:    acaugguaa-guu-aagaugauacguguaauguggaaccauacuacgugaagguggua-ggugaagcgugaaacguggaaucaugcuacguaaagguugua-uuuggu
	
	agguguauugucuacgguguaaguguaccauaccaacuuguacgaugcauagugcaugaugcaagugcaccauaccauagugcauggugcauggugaaugcuaguacuacaucaaacuaauuucaaugguuuauguuggaaaugcaucguacuaaggugcaaagugcgaaguggaugguggaagugcaucauaccaagguguaaugugcauaguagaauugaaugguacaacggugcaugguucacaauacaugguggaagagcaccguaacaaggugaacugugcaagguacauuguggaaucgcaccauaccaaggugcaccugauaaaguugaagugcaccuuuacaucuggcauggugcauagugcuuggacgaagggcaccauacaaaguugcccagugcauaguggaaauggccuuuacuaaugugcacagugcaugguaaaagagcaugauacaaggugcacagugcauguugaaauugcaccauacuuaga
	.(((((....(((((((((((..((((((((..(((.((.(((.(((((((.(((((((((((....((((((.((((..(((((..(((((((((.((((.......((((.((((((.......)))))))))).......))))..))))...)))))..)))))..))))))))))....)))))))........)))).))))))).))).))))).))))))))....((((((((((((.....((((((......))))))......))))))))))))...)))))))))))...))))).....(((((((((..............)))))))))....(((((.((((((((..((((((..((...((((((........)).)))).(((((((.(((.((......)).))).)))))))........))....))))))....(((.((((.....)))).)))....)))))))).)).)))

##################################################

##################################################
>scaffold4270.1002.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	3.23944066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguaccauaccaacuuguacgaugcauagugca--------ugaugcaagugcaccauaccauagugcauggugcau---gguga-augcuaguacuacaucaaacua
            ++++++++--+++-++-+++-+++++++-++++||||||||+++++++----++++++-++++--+++++--+++++|||++++-|++++-------++++-++++++
            ++++++++-|+++|++-+++-+++++++-++++--------+++++++----++++++|++++--+++++--+++++---++++--++++-------++++|++++++
    REV:    acaugguaa-guu-aagaugauacguguaauguggaaccauacuacgugaagguggua-ggugaagcgugaaacguggaaucaugcuacguaaagguugua-uuuggu
	
	agguguauugucuacgguguaaguguaccauaccaacuuguacgaugcauagugcaugaugcaagugcaccauaccauagugcauggugcauggugaaugcuaguacuacaucaaacuaauuucaaugguuuauguuggaaaugcaucguacuaaggugcaaagugcgaaguggaugguggaagugcaucauaccaagguguaaugugcauaguagaauugaaugguacaacggugcaugguucacaauacaugguggaagagcaccguaacaaggugaacugugcaagguacauuguggaaucgcaccauaccaaggugcaccugauaaaguugaagugcaccuuuacaucuggcauggugcauagugcuuggacgaagggcaccauacaaaguugcccagugcauaguggaaauggccuuuacuaaugugcacagugcaugguaaaagagcaugauacaaggugcacagugcauguugaaauugcaccauacuuaga
	.(((((....(((((((((((..((((((((..(((.((.(((.(((((((.(((((((((((....((((((.((((..(((((..(((((((((.((((.......((((.((((((.......)))))))))).......))))..))))...)))))..)))))..))))))))))....)))))))........)))).))))))).))).))))).))))))))....((((..((((((.....((((((......))))))......))))))..))))...)))))))))))...))))).....(((((((((..............)))))))))....(((((.((((((((..((((((..((...((((((........)).)))).(((((((.(((.((......)).))).)))))))........))....))))))....(((.((((.....)))).)))....)))))))).)).)))

##################################################

##################################################
>scaffold4270.1011.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	3.23944066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguaccauaccaacuuguacgaugcauagugca--------ugaugcaagugcaccauaccauagugcauggugcau---gguga-augcuaguacuacaucaaacua
            ++++++++--+++-++-+++-+++++++-++++||||||||+++++++----++++++-++++--+++++--+++++|||++++-|++++-------++++-++++++
            ++++++++-|+++|++-+++-+++++++-++++--------+++++++----++++++|++++--+++++--+++++---++++--++++-------++++|++++++
    REV:    acaugguaa-guu-aagaugauacguguaauguggaaccauacuacgugaagguggua-ggugaagcgugaaacguggaaucaugcuacguaaagguugua-uuuggu
	
	gucuacgguguaaguguaccauaccaacuuguacgaugcauagugcaugaugcaagugcaccauaccauagugcauggugcauggugaaugcuaguacuacaucaaacuaauuucaaugguuuauguuggaaaugcaucguacuaaggugcaaagugcgaaguggaugguggaagugcaucauaccaagguguaaugugcauaguagaauugaaugguacaacggugcaugguucacaauacaugguggaagagcaccguaacaaggugaacugugcaagguacauuguggaaucgcaccauaccaaggugcaccugauaaaguugaagugcaccuuuacaucuggcauggugcauagugcuuggacgaagggcaccauacaaaguugcccagugcauaguggaaauggccuuuacuaaugugcacagugcaugguaaaagagcaugauacaaggugcacagugcauguugaaauugcacc
	.(((((((((((..((((((((..(((.((.(((.(((((((.(((((((((((....((((((.((((..(((((..(((((((((.((((.......((((.((((((.......)))))))))).......))))..))))...)))))..)))))..))))))))))....)))))))........)))).))))))).))).))))).))))))))....((((((((((((.....((((((......))))))......))))))))))))...)))))))))))...(((((((.(((((((((((..............)))))))).......))).)))))))...((((((.((((..((((((........)).)))).((((((..((......(((((((((.((((((...))))))))))).)).))......))..))))))......)))).))...)))).

##################################################

##################################################
>scaffold4270.1011.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	3.23944066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguaccauaccaacuuguacgaugcauagugca--------ugaugcaagugcaccauaccauagugcauggugcau---gguga-augcuaguacuacaucaaacua
            ++++++++--+++-++-+++-+++++++-++++||||||||+++++++----++++++-++++--+++++--+++++|||++++-|++++-------++++-++++++
            ++++++++-|+++|++-+++-+++++++-++++--------+++++++----++++++|++++--+++++--+++++---++++--++++-------++++|++++++
    REV:    acaugguaa-guu-aagaugauacguguaauguggaaccauacuacgugaagguggua-ggugaagcgugaaacguggaaucaugcuacguaaagguugua-uuuggu
	
	gucuacgguguaaguguaccauaccaacuuguacgaugcauagugcaugaugcaagugcaccauaccauagugcauggugcauggugaaugcuaguacuacaucaaacuaauuucaaugguuuauguuggaaaugcaucguacuaaggugcaaagugcgaaguggaugguggaagugcaucauaccaagguguaaugugcauaguagaauugaaugguacaacggugcaugguucacaauacaugguggaagagcaccguaacaaggugaacugugcaagguacauuguggaaucgcaccauaccaaggugcaccugauaaaguugaagugcaccuuuacaucuggcauggugcauagugcuuggacgaagggcaccauacaaaguugcccagugcauaguggaaauggccuuuacuaaugugcacagugcaugguaaaagagcaugauacaaggugcacagugcauguugaaauugcacc
	.(((((((((((..((((((((..(((.((.(((.(((((((.(((((((((((....((((((.((((..(((((..(((((((((.((((.......((((.((((((.......)))))))))).......))))..))))...)))))..)))))..))))))))))....)))))))........)))).))))))).))).))))).))))))))....((((..((((((.....((((((......))))))......))))))..))))...)))))))))))...(((((((.(((((((((((..............)))))))).......))).)))))))...((((((.((((..((((((........)).)))).((((((..((......(((((((((.((((((...))))))))))).)).))......))..))))))......)))).))...)))).

##################################################

##################################################
>scaffold4270.359.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	2.030319	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaauuuuc-augguguauauuggacaugcac--gguacuauggugcaaagug-agagguggaucgugg
            +++++++-|++++++----+++--+++++++||+++++++++-+++----++|+++++++-+++-+++
            +++++++--++++++----+++--+++++++--+++++++++-+++-|||++-+++++++-+++-+++
    REV:    guugaaguauaccacuggaagcagguacgugauucgugguaugguga---acauuuccacguggaacc
	
	cgcauaguauaauuacaccauugcaaaaugcaucgugcauagugcauggaggaagugcaccauaggaagaugcauuuuacaauugugcauggugcaugaugacugguggaucuauaucauacuaauuuucaugguguauauuggacaugcacgguacuauggugcaaagugagagguggaucguggaugugcaccauaccaaggugcaauaugcauacugguagugcaugguacaacggugcaugguccauaguacaugguggaagagcaucauaacaaggugaauugugcaagguauauuguggaauugcacuauaccaaggugcaccuuuacaagugguauggugcuuagugcauggacgaaggucaccauaugaaguugcacucugca
	.(((.(((.......(((((...((..((((((((((((((((...((...((((((((((...))....)))))))).))))))))))))))))))..))..)))))..............(((((((.((((((....(((..((((((((((((((((.(((....(((((((((.(((.(((..((((((..(((((..((((.....))))..)))))))))))........((((((...((((((((((...(((.((...((((.......))))..)).)))...))))..))))))..))))))...))).))).))))))).)).))).)))))))))..)))))))..)))....))))))..))))))).))).))).

##################################################

##################################################
>scaffold4270.388.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	0.858515	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuca--ugguguauauuggacaugcac--gguacuauggugcaaagug-agagguggaucgugg
            +++++||+++++----+++--+++++++||+++++++++-+++----++|+++++++-+++-+++
            +++++--+++++----+++--+++++++--+++++++++-+++-|||++-+++++++-+++-+++
    REV:    gaaguauaccacuggaagcagguacgugauucgugguaugguga---acauuuccacguggaacc
	
	gcaucgugcauagugcauggaggaagugcaccauaggaagaugcauuuuacaauugugcauggugcaugaugacugguggaucuauaucauacuaauuuucaugguguauauuggacaugcacgguacuauggugcaaagugagagguggaucguggaugugcaccauaccaaggugcaauaugcauacugguagugcaugguacaacggugcaugguccauaguacaugguggaagagcaucauaacaaggugaauugugcaagguauauuguggaauugcacuauaccaaggugcaccuuuacaagugguauggugcuuagugcauggacgaaggucaccauaugaaguugcacucugcau
	.((((((((((.((((((((..((((((((...........))))))))....)))))))).))))))))))..((((((((....))).)))))..((((((((((....(((..((((((((((((((((.(((....(((((((((.(((.(((..((((((..(((((..((((.....))))..)))))))))))........((((((...((((((((((...(((.((...((((.......))))..)).)))...))))..))))))..))))))...))).))).))))))).)).))).)))))))))..)))))))..)))....)))))..))))).(((.....))).

##################################################

##################################################
>scaffold4270.388.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	0.858515	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuca--ugguguauauuggacaugcac--gguacuauggugcaaagug-agagguggaucgugg
            +++++||+++++----+++--+++++++||+++++++++-+++----++|+++++++-+++-+++
            +++++--+++++----+++--+++++++--+++++++++-+++-|||++-+++++++-+++-+++
    REV:    gaaguauaccacuggaagcagguacgugauucgugguaugguga---acauuuccacguggaacc
	
	gcaucgugcauagugcauggaggaagugcaccauaggaagaugcauuuuacaauugugcauggugcaugaugacugguggaucuauaucauacuaauuuucaugguguauauuggacaugcacgguacuauggugcaaagugagagguggaucguggaugugcaccauaccaaggugcaauaugcauacugguagugcaugguacaacggugcaugguccauaguacaugguggaagagcaucauaacaaggugaauugugcaagguauauuguggaauugcacuauaccaaggugcaccuuuacaagugguauggugcuuagugcauggacgaaggucaccauaugaaguugcacucugcau
	.((((((((((.((((((((..((((((((((...))....))))))))....)))))))).))))))))))..((((((((....))).)))))..((((((((((....(((..((((((((((((((((.(((....(((((((((.(((.(((..((((((..(((((..((((.....))))..)))))))))))........((((((...((((((((((...(((.((...((((.......))))..)).)))...))))..))))))..))))))...))).))).))))))).)).))).)))))))))..)))))))..)))....)))))..))))).(((.....))).

##################################################

##################################################
>scaffold4270.388.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	0.858515	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuca--ugguguauauuggacaugcac--gguacuauggugcaaagug-agagguggaucgugg
            +++++||+++++----+++--+++++++||+++++++++-+++----++|+++++++-+++-+++
            +++++--+++++----+++--+++++++--+++++++++-+++-|||++-+++++++-+++-+++
    REV:    gaaguauaccacuggaagcagguacgugauucgugguaugguga---acauuuccacguggaacc
	
	gcaucgugcauagugcauggaggaagugcaccauaggaagaugcauuuuacaauugugcauggugcaugaugacugguggaucuauaucauacuaauuuucaugguguauauuggacaugcacgguacuauggugcaaagugagagguggaucguggaugugcaccauaccaaggugcaauaugcauacugguagugcaugguacaacggugcaugguccauaguacaugguggaagagcaucauaacaaggugaauugugcaagguauauuguggaauugcacuauaccaaggugcaccuuuacaagugguauggugcuuagugcauggacgaaggucaccauaugaaguugcacucugcau
	.((((((((((.((((((((..((((((((...........))))))))....)))))))).))))))))))..((((((((....))).)))))..((((((((((....(((..((((((((((((((((.(((....(((((((((.(((.(((..((((((..(((((..((((.....))))..)))))))))))........((((((...(((((((((.((((((......)))))).((((......))))........)))))))))..))))))...))).))).))))))).)).))).)))))))))..)))))))..)))....)))))..))))).(((.....))).

##################################################

##################################################
>scaffold4270.442.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	0.858515	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuca--ugguguauauuggacaugcac--gguacuauggugcaaagug-agagguggaucgugg
            +++++||+++++----+++--+++++++||+++++++++-+++----++|+++++++-+++-+++
            +++++--+++++----+++--+++++++--+++++++++-+++-|||++-+++++++-+++-+++
    REV:    gaaguauaccacuggaagcagguacgugauucgugguaugguga---acauuuccacguggaacc
	
	ugugcauggugcaugaugacugguggaucuauaucauacuaauuuucaugguguauauuggacaugcacgguacuauggugcaaagugagagguggaucguggaugugcaccauaccaaggugcaauaugcauacugguagugcaugguacaacggugcaugguccauaguacaugguggaagagcaucauaacaaggugaauugugcaagguauauuguggaauugcacuauaccaaggugcaccuuuacaagugguauggugcuuagugcauggacgaaggucaccauaugaaguugcacucugcau
	.(((((.((((((.......((((((((....))).)))))..((((((((((....(((..((((((((((((((((.(((....(((((((((.(((.(((..((((((..(((((..((((.....))))..)))))))))))........((((((...((((((((((...(((.((...((((.......))))..)).)))...))))..))))))..))))))...))).))).))))))).)).))).)))))))))..)))))))..)))....)))))..))))).)))))).)))))

##################################################

##################################################
>scaffold4270.442.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	0.858515	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuca--ugguguauauuggacaugcac--gguacuauggugcaaagug-agagguggaucgugg
            +++++||+++++----+++--+++++++||+++++++++-+++----++|+++++++-+++-+++
            +++++--+++++----+++--+++++++--+++++++++-+++-|||++-+++++++-+++-+++
    REV:    gaaguauaccacuggaagcagguacgugauucgugguaugguga---acauuuccacguggaacc
	
	ugugcauggugcaugaugacugguggaucuauaucauacuaauuuucaugguguauauuggacaugcacgguacuauggugcaaagugagagguggaucguggaugugcaccauaccaaggugcaauaugcauacugguagugcaugguacaacggugcaugguccauaguacaugguggaagagcaucauaacaaggugaauugugcaagguauauuguggaauugcacuauaccaaggugcaccuuuacaagugguauggugcuuagugcauggacgaaggucaccauaugaaguugcacucugcau
	.(((((.((((((.......((((((((....))).)))))..((((((((((....(((..((((((((((((((((.(((....(((((((((.(((.(((..((((((..(((((..((((.....))))..)))))))))))........((((((...(((((((((.((((((......)))))).((((......))))........)))))))))..))))))...))).))).))))))).)).))).)))))))))..)))))))..)))....)))))..))))).)))))).)))))

##################################################

##################################################
>scaffold4270.484.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	0.858515	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuca--ugguguauauuggacaugcac--gguacuauggugcaaagug-agagguggaucgugg
            +++++||+++++----+++--+++++++||+++++++++-+++----++|+++++++-+++-+++
            +++++--+++++----+++--+++++++--+++++++++-+++-|||++-+++++++-+++-+++
    REV:    gaaguauaccacuggaagcagguacgugauucgugguaugguga---acauuuccacguggaacc
	
	uuuucaugguguauauuggacaugcacgguacuauggugcaaagugagagguggaucguggaugugcaccauaccaaggugcaauaugcauacugguagugcaugguacaacggugcaugguccauaguacaugguggaagagcaucauaacaaggugaauugugcaagguauauuguggaauugcacuauaccaaggugcaccuuuacaagugguauggugcuuagugcauggacgaaggucaccauaugaaguugcacucugcau
	.((((((((((....(((..((((((((((((((((.(((....(((((((((.(((.(((..((((((..(((((..((((.....))))..)))))))))))........((((((...((((((((((...(((.((...((((.......))))..)).)))...))))..))))))..))))))...))).))).))))))).)).))).)))))))))..)))))))..)))....)))))..))))).(((.....))).

##################################################

##################################################
>scaffold4270.484.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	0.858515	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuca--ugguguauauuggacaugcac--gguacuauggugcaaagug-agagguggaucgugg
            +++++||+++++----+++--+++++++||+++++++++-+++----++|+++++++-+++-+++
            +++++--+++++----+++--+++++++--+++++++++-+++-|||++-+++++++-+++-+++
    REV:    gaaguauaccacuggaagcagguacgugauucgugguaugguga---acauuuccacguggaacc
	
	uuuucaugguguauauuggacaugcacgguacuauggugcaaagugagagguggaucguggaugugcaccauaccaaggugcaauaugcauacugguagugcaugguacaacggugcaugguccauaguacaugguggaagagcaucauaacaaggugaauugugcaagguauauuguggaauugcacuauaccaaggugcaccuuuacaagugguauggugcuuagugcauggacgaaggucaccauaugaaguugcacucugcau
	.((((((((((....(((..((((((((((((((((.(((....(((((((((.(((.(((..((((((..(((((..((((.....))))..)))))))))))........((((((...(((((((((.((((((......)))))).((((......))))........)))))))))..))))))...))).))).))))))).)).))).)))))))))..)))))))..)))....)))))..))))).(((.....))).

##################################################

##################################################
>scaffold4270.488.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	0.420037833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augguguauauuggacaugcac--gguacuauggugcaaagug-agagguggaucgugg
            ++++++----+++--+++++++||+++++++++-+++----++|+++++++-+++-+++
            ++++++----+++--+++++++--+++++++++-+++-|||++-+++++++-+++-+++
    REV:    uaccacuggaagcagguacgugauucgugguaugguga---acauuuccacguggaacc
	
	caugguguauauuggacaugcacgguacuauggugcaaagugagagguggaucguggaugugcaccauaccaaggugcaauaugcauacugguagugcaugguacaacggugcaugguccauaguacaugguggaagagcaucauaacaaggugaauugugcaagguauauuguggaauugcacuauaccaaggugcaccuuuacaagugguauggugcuuagugcauggacgaaggucaccauaugaaguugcacucugcau
	.((((((....(((..((((((((((((((((.(((....(((((((((.(((.(((..((((((..(((((..((((.....))))..)))))))))))........((((((...((((((((((...(((.((...((((.......))))..)).)))...))))..))))))..))))))...))).))).))))))).)).))).)))))))))..)))))))..)))....)))))).......(((.....))).

##################################################

##################################################
>scaffold4270.488.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	0.420037833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augguguauauuggacaugcac--gguacuauggugcaaagug-agagguggaucgugg
            ++++++----+++--+++++++||+++++++++-+++----++|+++++++-+++-+++
            ++++++----+++--+++++++--+++++++++-+++-|||++-+++++++-+++-+++
    REV:    uaccacuggaagcagguacgugauucgugguaugguga---acauuuccacguggaacc
	
	caugguguauauuggacaugcacgguacuauggugcaaagugagagguggaucguggaugugcaccauaccaaggugcaauaugcauacugguagugcaugguacaacggugcaugguccauaguacaugguggaagagcaucauaacaaggugaauugugcaagguauauuguggaauugcacuauaccaaggugcaccuuuacaagugguauggugcuuagugcauggacgaaggucaccauaugaaguugcacucugcau
	.((((((....(((..((((((((((((((((.(((....(((((((((.(((.(((..((((((..(((((..((((.....))))..)))))))))))........((((((...(((((((((.((((((......)))))).((((......))))........)))))))))..))))))...))).))).))))))).)).))).)))))))))..)))))))..)))....)))))).......(((.....))).

##################################################

##################################################
>scaffold521.8188.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	4.042641	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuguuaaucgagua-auugacgg--gggcu-cuggu--uugcaccuaau
            +++++++++---++-|++--+++-||+++++|+++++||+++-+++++++
            +++++++++---++--++--+++---+++++-+++++--+++-+++++++
    REV:    ugacaguugaaccagguaguuguggauucgaugacuauugacauggguug
	
	uuguuuuaacgauuguuaaucgaguaauugacgggggcucugguuugcaccuaauggaccaaguuggguacaguuaucaguagcuuagguguugauggaccaaguugacaguauuuccaauugcuugugaauuccuuuaauucaaagagagcaccuuaucaauuuuuagaacaucucgguguucauuacuagcuagccuaguugaggugauacuggccuugauugggaagcuaguagugguaauccacgugcaugauugugucgccgauuucuacgagugauaagaggaguuuuaauau
	.((((..(((.(((((((((...((.((..(((.(((((((((((((.(((((((.......))))))).)))..))))).)))))...)))..))..))...)))))))))...(((...(((((.((((((.....))))))....))))).((((((.((((.(((((....((((((.((((((((((((..((((((..((((.......))))..)))))).)))))))))))).....((((........)))).)))))).))))).)))))))))).))))))..)))).

##################################################

##################################################
>scaffold521.8198.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	4.042641	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuguuaaucgagua-auugacgg--gggcu-cuggu--uugcaccuaau
            +++++++++---++-|++--+++-||+++++|+++++||+++-+++++++
            +++++++++---++--++--+++---+++++-+++++--+++-+++++++
    REV:    ugacaguugaaccagguaguuguggauucgaugacuauugacauggguug
	
	gauuguuaaucgaguaauugacgggggcucugguuugcaccuaauggaccaaguuggguacaguuaucaguagcuuagguguugauggaccaaguugacaguauuuccaauugcuugugaauuccuuuaauucaaagagagcaccuuaucaauuuuuagaacaucucgguguucauuacuagcuagccuaguugaggugauacuggccuugauugggaagcuaguagugguaauccacgugcaugauugugucgccgauuucuacgagugauaagaggagu
	.(((((((((...((.((..(((.(((((((((((((.(((((((.......))))))).)))..))))).)))))...)))..))..))...)))))))))..((((...(((((.((((((.....))))))....))))).((((((.((((.(((((....((((((.((((((((((((..((((((..((((.......))))..)))))).)))))))))))).....((((........)))).)))))).))))).)))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>scaffold521.8352.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	1.1508	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugu----ucauuacuagcuagccuaguugaggu
            +++-||||++++++++++++--++++++--++++
            +++-----++++++++++++-|++++++--++++
    REV:    caccuaauggugaugaucgaa-ggguuaguuccg
	
	uuuagaacaucucgguguucauuacuagcuagccuaguugaggugauacuggccuugauugggaagcuaguagugguaauccacgugcaugauugugucgccgauuucuacgagugauaagaggaguuuuaau
	.(((((((..(((.(((.((((((((((((..((((((..((((.......))))..)))))).)))))))))))).....)))...........((((((((.......)).)))))).)))..))))))).

##################################################

##################################################



>03-LUSBE1NG-RP-006-B02-26SEPT2006-014--.492.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0.1341	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggcuccug---ccuucuucucau--cuc
            +++++++---|||++++++++++++||+++
            +++++++------++++++++++++--+++
    REV:    cguugaguaauuaggaggaagaguaccgag
	
	aguggcuccugccuucuucucaucucuggcuuugcugaauauuacagugaauccuucugcagaugcuggauuguucacaucccacucuccaaauuuggguaaaggucuugcaucuugcugagccaugagaaggaggauuaaugaguugcagaaacaagagauguuaggguuucuuuuucu
	.(((((((...(((((((((((((((.((.((..(((.......)))..)).))....((((((((.(((((........((((...........))))....))))).)))))).)).)))..))))))))))))......))))))).((((.(((((((......))))))))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSBE1NG-RP-006-B02-26SEPT2006-014--.492.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.150192	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggcuccug---ccuucuucucau--cuc
            ++--+++---|||++++++++++++||+++
            ++--+++------++++++++++++--+++
    REV:    cguugaguaauuaggaggaagaguaccgag
	
	aguggcuccugccuucuucucaucucuggcuuugcugaauauuacagugaauccuucugcagaugcuggauuguucacaucccacucuccaaauuuggguaaaggucuugcaucuugcugagccaugagaaggaggauuaaugaguugcagaaacaagagauguuaggguuucuuuuucu
	.((..(((...(((((((((((((((.((.((..(((.......)))..)).))....((((((((.(((((........((((...........))))....))))).)))))).)).)))..))))))))))))......)))..)).((((.(((((((......))))))))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSBE1NG-RP-073-1-A12-2NOV2006-096--.583.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0.876784333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagagaguuaacggcggcgauauccggaggaga----gc
            ++-++++++---+++++++++++-++++++++++||||++
            ++|++++++|||+++++++++++-++++++++++----++
    REV:    gc-cuuuua---gccgucguuauuggucuucuuuagagcg
	
	cugagagaguuaacggcggcgauauccggaggagagcagacauggcgagauuucuucugguuauugcugccgauuuuccga
	.((.((((((...(((((((((((.((((((((((((.......))....)))))))))).))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSBE1NG-RP-073-1-A12-2NOV2006-096--.585.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	0.918478	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaguuaacggcggcgauauccggaggaga----gc
            ++++++---+++++++++++-++++++++++||||++
            ++++++|||+++++++++++-++++++++++----++
    REV:    cuuuua---gccgucguuauuggucuucuuuagagcg
	
	gagagaguuaacggcggcgauauccggaggagagcagacauggcgagauuucuucugguuauugcugccgauuuuccg
	..((((((...(((((((((((.((((((((((((.......))....)))))))))).)))))))))))))))))..

##################################################

##################################################
>03-LUSBE1NG-RP-103-A02-20FEB2007-016--.486.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	-1.70773333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagggcaggcaggcaggcuggcuugguucag
            ++++++++++---++++-+++++--++++++
            ++++++++++-||++++-+++++||++++++
    REV:    gucuuguucga--guuuuaccga--uaaguu
	
	ucagggcaggcaggcaggcuggcuugguucagaauaauugaauagccauuuugagcuuguucuguuuccuuuuaggcaacuuauaga
	.((((((((((...((((.(((((..((((((.....))))))))))).)))).))))))))))....((...((....))...)).

##################################################

##################################################
>03-LUSBE1NG-RP-133-B04-02MAR2007-030--.503.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0.144305833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuagaucauggcuc---gagagugcggacugagauu-cua
            +++++++++--++++|||++++-++--++++---+++|+++
            +++++++++--++++---++++-++--++++-||+++-+++
    REV:    gaaucuaguguugggaaacucugacaauugga--ugauggu
	
	uuuuagaucauggcucgagagugcggacugagauucuaggauugguaguagguuaacagucucaaaggguugugaucuaagu
	.(((((((((..((((((((.((..((((...((((((....))).))).))))..)).))))...))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-020-D02-09MAR2007-010--.364.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.944610333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagauga-ugauccgaa----gccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaa-----cccguuuuuuauucg--gagag
            ++++++++|+++------||||++----++++++++++++++++------++++++++--|||||++++---++++-++-||+++++
            ++++++++-+++----------++----++++++++++++++++-|||||++++++++-------++++-||++++-++---+++++
    REV:    cuucuacucacuucacaauuaccgucuacuguggggacucuauaa-----cuuccuuugaacaucggguu--aaguuagacacuuuc
	
	auccaaucuuacagugcaggaucauuugaagcugaagcaacccuucagaacuuuggauguucuuugccuauuucucuugcuccucgcugguuuuagucuuggaacccaagcaaggagugagagggggaaaagaagggacagacuucaguacgaacuuccuuguuuugaagcuuccugaagaugaugauccgaagccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaacccguuuuuuauucggagagguugcuuucacagauugaauugggcuacaaguuuccuucaauaucucaggggugucaucugccauuaacacuucacucaucuucuugccggaauccggcccuuuuauacucuua
	.(((........((.((((((.((((..(((((((((.....))))))..)))..)))).)))).))))...(((((..(((((.((((((((((....)))))))..))).)))))..))))).))).((((.((((.((.((((((.((((......)))).))))))))))))(((((((((((......((....((((((((((((((((......((((((((..((((...((((.((.(((((....)))))...)).)))).)))).......)))))))).))))))))))))))))....))..........))).))))))))..(((((...)))))..........)))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-020-D02-09MAR2007-010--.364.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	1.06390766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagauga-ugauccgaa----gccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaa-----cccguuuuuuauucg--gagag
            ++++++++|+++------||||++----++++++--++++++++------++++++++--|||||++++---++++-++-||+++++
            ++++++++-+++----------++----++++++--++++++++-|||||++++++++-------++++-||++++-++---+++++
    REV:    cuucuacucacuucacaauuaccgucuacuguggggacucuauaa-----cuuccuuugaacaucggguu--aaguuagacacuuuc
	
	auccaaucuuacagugcaggaucauuugaagcugaagcaacccuucagaacuuuggauguucuuugccuauuucucuugcuccucgcugguuuuagucuuggaacccaagcaaggagugagagggggaaaagaagggacagacuucaguacgaacuuccuuguuuugaagcuuccugaagaugaugauccgaagccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaacccguuuuuuauucggagagguugcuuucacagauugaauugggcuacaaguuuccuucaauaucucaggggugucaucugccauuaacacuucacucaucuucuugccggaauccggcccuuuuauacucuua
	.(((........((.((((((.((((..(((((((((.....))))))..)))..)))).)))).))))...(((((..(((((.((((((((((....)))))))..))).)))))..))))).))).((((.((((.((.((((((.((((......)))).))))))))))))(((((((((((......((....((((((..((((((((......((((((((..((((...((((.((.(((((....)))))...)).)))).)))).......)))))))).))))))))..))))))....))..........))).))))))))..(((((...)))))..........)))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-020-D02-09MAR2007-010--.369.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.944610333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagauga-ugauccgaa----gccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaa-----cccguuuuuuauucg--gagag
            ++++++++|+++------||||++----++++++++++++++++------++++++++--|||||++++---++++-++-||+++++
            ++++++++-+++----------++----++++++++++++++++-|||||++++++++-------++++-||++++-++---+++++
    REV:    cuucuacucacuucacaauuaccgucuacuguggggacucuauaa-----cuuccuuugaacaucggguu--aaguuagacacuuuc
	
	aucuuacagugcaggaucauuugaagcugaagcaacccuucagaacuuuggauguucuuugccuauuucucuugcuccucgcugguuuuagucuuggaacccaagcaaggagugagagggggaaaagaagggacagacuucaguacgaacuuccuuguuuugaagcuuccugaagaugaugauccgaagccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaacccguuuuuuauucggagagguugcuuucacagauugaauugggcuacaaguuuccuucaauaucucaggggugucaucugccauuaacacuucacucaucuucuugccggaauccggcc
	.((((..((.((((((.((((..(((((((((.....))))))..)))..)))).)))).)))).(((((((..(((((.((((((((((....)))))))..))).)))))..)))))))...)))).((((.((.((((((.((((......)))).))))))))))))(((((((((((......((....((((((((((((((((......((((((((..((((...((((.((.(((((....)))))...)).)))).)))).......)))))))).))))))))))))))))....))..........))).))))))))..(((((...))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-020-D02-09MAR2007-010--.369.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	1.06390766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagauga-ugauccgaa----gccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaa-----cccguuuuuuauucg--gagag
            ++++++++|+++------||||++----++++++--++++++++------++++++++--|||||++++---++++-++-||+++++
            ++++++++-+++----------++----++++++--++++++++-|||||++++++++-------++++-||++++-++---+++++
    REV:    cuucuacucacuucacaauuaccgucuacuguggggacucuauaa-----cuuccuuugaacaucggguu--aaguuagacacuuuc
	
	aucuuacagugcaggaucauuugaagcugaagcaacccuucagaacuuuggauguucuuugccuauuucucuugcuccucgcugguuuuagucuuggaacccaagcaaggagugagagggggaaaagaagggacagacuucaguacgaacuuccuuguuuugaagcuuccugaagaugaugauccgaagccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaacccguuuuuuauucggagagguugcuuucacagauugaauugggcuacaaguuuccuucaauaucucaggggugucaucugccauuaacacuucacucaucuucuugccggaauccggcc
	.((((..((.((((((.((((..(((((((((.....))))))..)))..)))).)))).)))).(((((((..(((((.((((((((((....)))))))..))).)))))..)))))))...)))).((((.((.((((((.((((......)))).))))))))))))(((((((((((......((....((((((..((((((((......((((((((..((((...((((.((.(((((....)))))...)).)))).)))).......)))))))).))))))))..))))))....))..........))).))))))))..(((((...))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-020-D02-09MAR2007-010--.375.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.944610333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagauga-ugauccgaa----gccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaa-----cccguuuuuuauucg--gagag
            ++++++++|+++------||||++----++++++++++++++++------++++++++--|||||++++---++++-++-||+++++
            ++++++++-+++----------++----++++++++++++++++-|||||++++++++-------++++-||++++-++---+++++
    REV:    cuucuacucacuucacaauuaccgucuacuguggggacucuauaa-----cuuccuuugaacaucggguu--aaguuagacacuuuc
	
	cagugcaggaucauuugaagcugaagcaacccuucagaacuuuggauguucuuugccuauuucucuugcuccucgcugguuuuagucuuggaacccaagcaaggagugagagggggaaaagaagggacagacuucaguacgaacuuccuuguuuugaagcuuccugaagaugaugauccgaagccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaacccguuuuuuauucggagagguugcuuucacagauugaauugggcuacaaguuuccuucaauaucucaggggugucaucugccauuaacacuucacucaucuucuugccggaauccggcccuuuua
	.((.((((((.((((..(((((((((.....))))))..)))..)))).)))).))))..((((((..(((((.((((((((((....)))))))..))).)))))..))))))..(((((..((((.((.((((((.((((......)))).))))))))))))(((((((((((......((....((((((((((((((((......((((((((..((((...((((.((.(((((....)))))...)).)))).)))).......)))))))).))))))))))))))))....))..........))).))))))))..(((((...))))).))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-020-D02-09MAR2007-010--.375.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	1.06390766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagauga-ugauccgaa----gccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaa-----cccguuuuuuauucg--gagag
            ++++++++|+++------||||++----++++++--++++++++------++++++++--|||||++++---++++-++-||+++++
            ++++++++-+++----------++----++++++--++++++++-|||||++++++++-------++++-||++++-++---+++++
    REV:    cuucuacucacuucacaauuaccgucuacuguggggacucuauaa-----cuuccuuugaacaucggguu--aaguuagacacuuuc
	
	cagugcaggaucauuugaagcugaagcaacccuucagaacuuuggauguucuuugccuauuucucuugcuccucgcugguuuuagucuuggaacccaagcaaggagugagagggggaaaagaagggacagacuucaguacgaacuuccuuguuuugaagcuuccugaagaugaugauccgaagccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaacccguuuuuuauucggagagguugcuuucacagauugaauugggcuacaaguuuccuucaauaucucaggggugucaucugccauuaacacuucacucaucuucuugccggaauccggcccuuuua
	.((.((((((.((((..(((((((((.....))))))..)))..)))).)))).))))..((((((..(((((.((((((((((....)))))))..))).)))))..))))))..(((((..((((.((.((((((.((((......)))).))))))))))))(((((((((((......((....((((((..((((((((......((((((((..((((...((((.((.(((((....)))))...)).)))).)))).......)))))))).))))))))..))))))....))..........))).))))))))..(((((...))))).))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-020-D02-09MAR2007-010--.379.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.944610333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagauga-ugauccgaa----gccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaa-----cccguuuuuuauucg--gagag
            ++++++++|+++------||||++----++++++++++++++++------++++++++--|||||++++---++++-++-||+++++
            ++++++++-+++----------++----++++++++++++++++-|||||++++++++-------++++-||++++-++---+++++
    REV:    cuucuacucacuucacaauuaccgucuacuguggggacucuauaa-----cuuccuuugaacaucggguu--aaguuagacacuuuc
	
	gcaggaucauuugaagcugaagcaacccuucagaacuuuggauguucuuugccuauuucucuugcuccucgcugguuuuagucuuggaacccaagcaaggagugagagggggaaaagaagggacagacuucaguacgaacuuccuuguuuugaagcuuccugaagaugaugauccgaagccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaacccguuuuuuauucggagagguugcuuucacagauugaauugggcuacaaguuuccuucaauaucucaggggugucaucugccauuaacacuucacucaucuucuugccggaauccggcccuuuua
	((((((.((((..(((((((((.....))))))..)))..)))).)))).))...(((((((..(((((.((((((((((....)))))))..))).)))))..))))))).(((((..((((.((.((((((.((((......)))).))))))))))))(((((((((((......((....((((((((((((((((......((((((((..((((...((((.((.(((((....)))))...)).)))).)))).......)))))))).))))))))))))))))....))..........))).))))))))..(((((...))))).))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-020-D02-09MAR2007-010--.379.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	1.06390766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagauga-ugauccgaa----gccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaa-----cccguuuuuuauucg--gagag
            ++++++++|+++------||||++----++++++--++++++++------++++++++--|||||++++---++++-++-||+++++
            ++++++++-+++----------++----++++++--++++++++-|||||++++++++-------++++-||++++-++---+++++
    REV:    cuucuacucacuucacaauuaccgucuacuguggggacucuauaa-----cuuccuuugaacaucggguu--aaguuagacacuuuc
	
	gcaggaucauuugaagcugaagcaacccuucagaacuuuggauguucuuugccuauuucucuugcuccucgcugguuuuagucuuggaacccaagcaaggagugagagggggaaaagaagggacagacuucaguacgaacuuccuuguuuugaagcuuccugaagaugaugauccgaagccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaacccguuuuuuauucggagagguugcuuucacagauugaauugggcuacaaguuuccuucaauaucucaggggugucaucugccauuaacacuucacucaucuucuugccggaauccggcccuuuua
	((((((.((((..(((((((((.....))))))..)))..)))).)))).))...(((((((..(((((.((((((((((....)))))))..))).)))))..))))))).(((((..((((.((.((((((.((((......)))).))))))))))))(((((((((((......((....((((((..((((((((......((((((((..((((...((((.((.(((((....)))))...)).)))).)))).......)))))))).))))))))..))))))....))..........))).))))))))..(((((...))))).))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-020-D02-09MAR2007-010--.385.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.944610333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagauga-ugauccgaa----gccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaa-----cccguuuuuuauucg--gagag
            ++++++++|+++------||||++----++++++++++++++++------++++++++--|||||++++---++++-++-||+++++
            ++++++++-+++----------++----++++++++++++++++-|||||++++++++-------++++-||++++-++---+++++
    REV:    cuucuacucacuucacaauuaccgucuacuguggggacucuauaa-----cuuccuuugaacaucggguu--aaguuagacacuuuc
	
	ucauuugaagcugaagcaacccuucagaacuuuggauguucuuugccuauuucucuugcuccucgcugguuuuagucuuggaacccaagcaaggagugagagggggaaaagaagggacagacuucaguacgaacuuccuuguuuugaagcuuccugaagaugaugauccgaagccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaacccguuuuuuauucggagagguugcuuucacagauugaauugggcuacaaguuuccuucaauaucucaggggugucaucugccauuaacacuucacucaucuucuugccggaauccggcc
	.((((..(((((((((.....))))))..)))..)))).(((((.(((...(((((..(((((.((((((((((....)))))))..))).)))))..)))))))).))))).((((.((.((((((.((((......)))).))))))))))))(((((((((((......((....((((((((((((((((......((((((((..((((...((((.((.(((((....)))))...)).)))).)))).......)))))))).))))))))))))))))....))..........))).))))))))..(((((...))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-020-D02-09MAR2007-010--.385.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	1.06390766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagauga-ugauccgaa----gccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaa-----cccguuuuuuauucg--gagag
            ++++++++|+++------||||++----++++++--++++++++------++++++++--|||||++++---++++-++-||+++++
            ++++++++-+++----------++----++++++--++++++++-|||||++++++++-------++++-||++++-++---+++++
    REV:    cuucuacucacuucacaauuaccgucuacuguggggacucuauaa-----cuuccuuugaacaucggguu--aaguuagacacuuuc
	
	ucauuugaagcugaagcaacccuucagaacuuuggauguucuuugccuauuucucuugcuccucgcugguuuuagucuuggaacccaagcaaggagugagagggggaaaagaagggacagacuucaguacgaacuuccuuguuuugaagcuuccugaagaugaugauccgaagccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaacccguuuuuuauucggagagguugcuuucacagauugaauugggcuacaaguuuccuucaauaucucaggggugucaucugccauuaacacuucacucaucuucuugccggaauccggcc
	.((((..(((((((((.....))))))..)))..)))).(((((.(((...(((((..(((((.((((((((((....)))))))..))).)))))..)))))))).))))).((((.((.((((((.((((......)))).))))))))))))(((((((((((......((....((((((..((((((((......((((((((..((((...((((.((.(((((....)))))...)).)))).)))).......)))))))).))))))))..))))))....))..........))).))))))))..(((((...))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-020-D02-09MAR2007-010--.397.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.944610333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagauga-ugauccgaa----gccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaa-----cccguuuuuuauucg--gagag
            ++++++++|+++------||||++----++++++++++++++++------++++++++--|||||++++---++++-++-||+++++
            ++++++++-+++----------++----++++++++++++++++-|||||++++++++-------++++-||++++-++---+++++
    REV:    cuucuacucacuucacaauuaccgucuacuguggggacucuauaa-----cuuccuuugaacaucggguu--aaguuagacacuuuc
	
	gaagcaacccuucagaacuuuggauguucuuugccuauuucucuugcuccucgcugguuuuagucuuggaacccaagcaaggagugagagggggaaaagaagggacagacuucaguacgaacuuccuuguuuugaagcuuccugaagaugaugauccgaagccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaacccguuuuuuauucggagagguugcuuucacagauugaauugggcuacaaguuuccuucaauaucucaggggugucaucugccauuaacacuucacucaucuucuugccggaauccggcc
	(((((.....((((((((...(((.((((....(((...(((((..(((((.((((((((((....)))))))..))).)))))..))))))))....((((.......)))).....)))).)))..)))))))))))))..(((((((((((......((....((((((((((((((((......((((((((..((((...((((.((.(((((....)))))...)).)))).)))).......)))))))).))))))))))))))))....))..........))).))))))))..(((((...))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-020-D02-09MAR2007-010--.397.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	1.06390766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagauga-ugauccgaa----gccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaa-----cccguuuuuuauucg--gagag
            ++++++++|+++------||||++----++++++--++++++++------++++++++--|||||++++---++++-++-||+++++
            ++++++++-+++----------++----++++++--++++++++-|||||++++++++-------++++-||++++-++---+++++
    REV:    cuucuacucacuucacaauuaccgucuacuguggggacucuauaa-----cuuccuuugaacaucggguu--aaguuagacacuuuc
	
	gaagcaacccuucagaacuuuggauguucuuugccuauuucucuugcuccucgcugguuuuagucuuggaacccaagcaaggagugagagggggaaaagaagggacagacuucaguacgaacuuccuuguuuugaagcuuccugaagaugaugauccgaagccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaacccguuuuuuauucggagagguugcuuucacagauugaauugggcuacaaguuuccuucaauaucucaggggugucaucugccauuaacacuucacucaucuucuugccggaauccggcc
	(((((.....((((((((...(((.((((....(((...(((((..(((((.((((((((((....)))))))..))).)))))..))))))))....((((.......)))).....)))).)))..)))))))))))))..(((((((((((......((....((((((..((((((((......((((((((..((((...((((.((.(((((....)))))...)).)))).)))).......)))))))).))))))))..))))))....))..........))).))))))))..(((((...))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-020-D02-09MAR2007-010--.405.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.944610333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagauga-ugauccgaa----gccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaa-----cccguuuuuuauucg--gagag
            ++++++++|+++------||||++----++++++++++++++++------++++++++--|||||++++---++++-++-||+++++
            ++++++++-+++----------++----++++++++++++++++-|||||++++++++-------++++-||++++-++---+++++
    REV:    cuucuacucacuucacaauuaccgucuacuguggggacucuauaa-----cuuccuuugaacaucggguu--aaguuagacacuuuc
	
	ccuucagaacuuuggauguucuuugccuauuucucuugcuccucgcugguuuuagucuuggaacccaagcaaggagugagagggggaaaagaagggacagacuucaguacgaacuuccuuguuuugaagcuuccugaagaugaugauccgaagccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaacccguuuuuuauucggagagguugcuuucacagauugaauugggcuacaaguuuccuucaauaucucaggggugucaucugccauuaacacuucacucaucuucuugccggaauccggcc
	.(((((((((...(((.((((....(((...(((((..(((((.((((((((((....)))))))..))).)))))..))))))))....((((.......)))).....)))).)))..)))))))))......(((((((((((......((....((((((((((((((((......((((((((..((((...((((.((.(((((....)))))...)).)))).)))).......)))))))).))))))))))))))))....))..........))).))))))))..(((((...))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-020-D02-09MAR2007-010--.405.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	1.06390766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagauga-ugauccgaa----gccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaa-----cccguuuuuuauucg--gagag
            ++++++++|+++------||||++----++++++--++++++++------++++++++--|||||++++---++++-++-||+++++
            ++++++++-+++----------++----++++++--++++++++-|||||++++++++-------++++-||++++-++---+++++
    REV:    cuucuacucacuucacaauuaccgucuacuguggggacucuauaa-----cuuccuuugaacaucggguu--aaguuagacacuuuc
	
	ccuucagaacuuuggauguucuuugccuauuucucuugcuccucgcugguuuuagucuuggaacccaagcaaggagugagagggggaaaagaagggacagacuucaguacgaacuuccuuguuuugaagcuuccugaagaugaugauccgaagccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaacccguuuuuuauucggagagguugcuuucacagauugaauugggcuacaaguuuccuucaauaucucaggggugucaucugccauuaacacuucacucaucuucuugccggaauccggcc
	.(((((((((...(((.((((....(((...(((((..(((((.((((((((((....)))))))..))).)))))..))))))))....((((.......)))).....)))).)))..)))))))))......(((((((((((......((....((((((..((((((((......((((((((..((((...((((.((.(((((....)))))...)).)))).)))).......)))))))).))))))))..))))))....))..........))).))))))))..(((((...))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-020-D02-09MAR2007-010--.415.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.944610333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagauga-ugauccgaa----gccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaa-----cccguuuuuuauucg--gagag
            ++++++++|+++------||||++----++++++++++++++++------++++++++--|||||++++---++++-++-||+++++
            ++++++++-+++----------++----++++++++++++++++-|||||++++++++-------++++-||++++-++---+++++
    REV:    cuucuacucacuucacaauuaccgucuacuguggggacucuauaa-----cuuccuuugaacaucggguu--aaguuagacacuuuc
	
	uuuggauguucuuugccuauuucucuugcuccucgcugguuuuagucuuggaacccaagcaaggagugagagggggaaaagaagggacagacuucaguacgaacuuccuuguuuugaagcuuccugaagaugaugauccgaagccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaacccguuuuuuauucggagagguugcuuucacagauugaauugggcuacaaguuuccuucaauaucucaggggugucaucugccauuaacacuucacucaucuucuugccggaauccggcccuuuuauacucuuaccgau
	.((((...((((((.(((...(((((..(((((.((((((((((....)))))))..))).)))))..)))))))).)))))).(((.((.((((((.((((......)))).))))))))))).(((((((((((......((....((((((((((((((((......((((((((..((((...((((.((.(((((....)))))...)).)))).)))).......)))))))).))))))))))))))))....))..........))).))))))))..(((((...)))))...............)))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-020-D02-09MAR2007-010--.422.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.944610333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagauga-ugauccgaa----gccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaa-----cccguuuuuuauucg--gagag
            ++++++++|+++------||||++----++++++++++++++++------++++++++--|||||++++---++++-++-||+++++
            ++++++++-+++----------++----++++++++++++++++-|||||++++++++-------++++-||++++-++---+++++
    REV:    cuucuacucacuucacaauuaccgucuacuguggggacucuauaa-----cuuccuuugaacaucggguu--aaguuagacacuuuc
	
	guucuuugccuauuucucuugcuccucgcugguuuuagucuuggaacccaagcaaggagugagagggggaaaagaagggacagacuucaguacgaacuuccuuguuuugaagcuuccugaagaugaugauccgaagccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaacccguuuuuuauucggagagguugcuuucacagauugaauugggcuacaaguuuccuucaauaucucaggggugucaucugccauuaacacuucacucaucuucuugccggaauccggcc
	.((((((.(((...(((((..(((((.((((((((((....)))))))..))).)))))..)))))))).)))))).(((.((.((((((.((((......)))).))))))))))).(((((((((((......((....((((((((((((((((......((((((((..((((...((((.((.(((((....)))))...)).)))).)))).......)))))))).))))))))))))))))....))..........))).))))))))..(((((...))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-020-D02-09MAR2007-010--.422.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	1.06390766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagauga-ugauccgaa----gccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaa-----cccguuuuuuauucg--gagag
            ++++++++|+++------||||++----++++++--++++++++------++++++++--|||||++++---++++-++-||+++++
            ++++++++-+++----------++----++++++--++++++++-|||||++++++++-------++++-||++++-++---+++++
    REV:    cuucuacucacuucacaauuaccgucuacuguggggacucuauaa-----cuuccuuugaacaucggguu--aaguuagacacuuuc
	
	guucuuugccuauuucucuugcuccucgcugguuuuagucuuggaacccaagcaaggagugagagggggaaaagaagggacagacuucaguacgaacuuccuuguuuugaagcuuccugaagaugaugauccgaagccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaacccguuuuuuauucggagagguugcuuucacagauugaauugggcuacaaguuuccuucaauaucucaggggugucaucugccauuaacacuucacucaucuucuugccggaauccggcc
	.((((((.(((...(((((..(((((.((((((((((....)))))))..))).)))))..)))))))).)))))).(((.((.((((((.((((......)))).))))))))))).(((((((((((......((....((((((..((((((((......((((((((..((((...((((.((.(((((....)))))...)).)))).)))).......)))))))).))))))))..))))))....))..........))).))))))))..(((((...))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-020-D02-09MAR2007-010--.433.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.944610333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagauga-ugauccgaa----gccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaa-----cccguuuuuuauucg--gagag
            ++++++++|+++------||||++----++++++++++++++++------++++++++--|||||++++---++++-++-||+++++
            ++++++++-+++----------++----++++++++++++++++-|||||++++++++-------++++-||++++-++---+++++
    REV:    cuucuacucacuucacaauuaccgucuacuguggggacucuauaa-----cuuccuuugaacaucggguu--aaguuagacacuuuc
	
	auuucucuugcuccucgcugguuuuagucuuggaacccaagcaaggagugagagggggaaaagaagggacagacuucaguacgaacuuccuuguuuugaagcuuccugaagaugaugauccgaagccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaacccguuuuuuauucggagagguugcuuucacagauugaauugggcuacaaguuuccuucaauaucucaggggugucaucugccauuaacacuucacucaucuucuugccggaauccggcccuuuua
	.(((((((..(((((.((((((((((....)))))))..))).)))))..))))))).(((((..((((.((.((((((.((((......)))).))))))))))))(((((((((((......((....((((((((((((((((......((((((((..((((...((((.((.(((((....)))))...)).)))).)))).......)))))))).))))))))))))))))....))..........))).))))))))..(((((...))))).))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-020-D02-09MAR2007-010--.433.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	1.06390766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagauga-ugauccgaa----gccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaa-----cccguuuuuuauucg--gagag
            ++++++++|+++------||||++----++++++--++++++++------++++++++--|||||++++---++++-++-||+++++
            ++++++++-+++----------++----++++++--++++++++-|||||++++++++-------++++-||++++-++---+++++
    REV:    cuucuacucacuucacaauuaccgucuacuguggggacucuauaa-----cuuccuuugaacaucggguu--aaguuagacacuuuc
	
	auuucucuugcuccucgcugguuuuagucuuggaacccaagcaaggagugagagggggaaaagaagggacagacuucaguacgaacuuccuuguuuugaagcuuccugaagaugaugauccgaagccauggauacuuuugggaugugcaugaggaggagaaacccguuuuuuauucggagagguugcuuucacagauugaauugggcuacaaguuuccuucaauaucucaggggugucaucugccauuaacacuucacucaucuucuugccggaauccggcccuuuua
	.(((((((..(((((.((((((((((....)))))))..))).)))))..))))))).(((((..((((.((.((((((.((((......)))).))))))))))))(((((((((((......((....((((((..((((((((......((((((((..((((...((((.((.(((((....)))))...)).)))).)))).......)))))))).))))))))..))))))....))..........))).))))))))..(((((...))))).))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-031-E01-09MAR2007-007--.484.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-1.12062033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucugcc---gccguccaugucuggugaggacaagc
            ++++++|||++++++++++++---++--++--+++
            ++++++---++++++++++++---++--++||+++
    REV:    aggcgguuacggcggguacgguaagcggcu--ucg
	
	acuauccuccaguagcaucuguacucugccgccguccaugucuggugaggacaagcagaagcuucggcgaauggcaugggcggcauuggcggaaucgugaaagcaggaggagaagg
	.((.((((((..............((((((((((((((((((...((..((..(((....)))))..))...))))))))))))...))))))...((....)).))))))..)).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-031-E01-09MAR2007-007--.487.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-1.12062033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucugcc---gccguccaugucuggugaggacaagc
            ++++++|||++++++++++++---++--++--+++
            ++++++---++++++++++++---++--++||+++
    REV:    aggcgguuacggcggguacgguaagcggcu--ucg
	
	auccuccaguagcaucuguacucugccgccguccaugucuggugaggacaagcagaagcuucggcgaauggcaugggcggcauuggcggaaucgugaaagcaggaggag
	.((((((..............((((((((((((((((((...((..((..(((....)))))..))...))))))))))))...))))))...((....)).)))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-043-C12-09MAR2007-092--.431.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	0.197965	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accucau--ucaggaaa-cccuggucgccuc
            ++-++++||++++++--|+++--++++++++
            ++-++++--++++++---+++--++++++++
    REV:    uguaguaccgguucuggaggguacagcggag
	
	caccucauucaggaaacccuggucgccuccauugauagaggcgacaugggaggucuuggccaugauguc
	.((.((((((((((..(((..((((((((........))))))))..)))...))))))..)))).)).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-096-1-C06-29MAR2007-044--.371.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	-1.762823	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaccguaguuuucagcuucgaguugaac--agc
            +++++---++++++++++----+++++++||+++
            +++++-||++++++++++||||+++++++--+++
    REV:    ggugga--cgaaagucgg----uaacuugguucg
	
	acgagcacaaacuucgaacaggguagcauuuuguucaacugauccaccguaguuuucagcuucgaguugaacagcugagccgcuugguucaauggcugaaagcagguggucgugccgg
	.((.((((.......(((((((((...))))))))).......(((((...((((((((((....((((((((((......)))..))))))))))))))))).)))))..)))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-096-1-C06-29MAR2007-044--.371.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	-1.762823	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaccguaguuuucagcuucgaguugaac--agc
            +++++---++++++++++----+++++++||+++
            +++++-||++++++++++||||+++++++--+++
    REV:    ggugga--cgaaagucgg----uaacuugguucg
	
	acgagcacaaacuucgaacaggguagcauuuuguucaacugauccaccguaguuuucagcuucgaguugaacagcugagccgcuugguucaauggcugaaagcagguggucgugccgg
	.((.((((.......(((((..((...))..))))).......(((((...((((((((((....((((((((((......)))..))))))))))))))))).)))))..)))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-096-1-C06-29MAR2007-044--.405.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.56578716666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caacugau----ccaccguaguuuucagcuucgaguugaac--agc
            ++++++--||||+++++---++++++++++----+++++++||+++
            ++++++------+++++-||++++++++++||||+++++++--+++
    REV:    guuggccgugcuggugga--cgaaagucgg----uaacuugguucg
	
	ucaacugauccaccguaguuuucagcuucgaguugaacagcugagccgcuugguucaauggcugaaagcagguggucgugccgguugc
	.((((((..(((((...((((((((((....((((((((((......)))..))))))))))))))))).)))))......)))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-108-H12-22MAR2007-082--.419.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	0.166464	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgccagcuucuucuugaucaugaacgacuu-gugcgacgg
            ++++--+++++++++--+++---++++++-|+++++-+++
            ++++||+++++++++||+++|||++++++--+++++|+++
    REV:    gcgg--ggagaagag--agu---ugcugacuuaugc-gcu
	
	ucgccagcuucuucuugaucaugaacgacuugugcgacggcauuuucgcguauucagucguugagagaagaggggcgu
	.((((..(((((((((..(((...((((((.(((((.(((.....))))))))..)))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-130-C01-23MAR2007-011--.553.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuucaaagcuggaguauuuu-gcaacgg
            +++-+++--++-++++++++++|++--+++
            +++-+++--++|++++++++++-++--+++
    REV:    ccgugguaacg-ccuuaugaggucgaagcu
	
	agcuuaagcuuuucuacuuuaguaguagcacuaguuuuaggaggaggaggagaugaaguuuccaucuucuccuucccuuucaaaguuggacuaguucgcaauggugguuucaaagcuggaguauuuugcaacggugguuucgaagcuggaguauuccgcaauggugccu
	.((....(((...((((....)))).))).(((((((.(((.(((((((((((((.......)))))))))))))))).........)))))))...))......(((.(((..((.((((((((((((..(((.....)))..)).))))))))))))..))).))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-130-C01-23MAR2007-011--.559.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuucaaagcuggaguauuuu-gcaacgg
            +++-+++--++-++++++++++|++--+++
            +++-+++--++|++++++++++-++--+++
    REV:    ccgugguaacg-ccuuaugaggucgaagcu
	
	agcuuuucuacuuuaguaguagcacuaguuuuaggaggaggaggagaugaaguuuccaucuucuccuucccuuucaaaguuggacuaguucgcaauggugguuucaaagcuggaguauuuugcaacggugguuucgaagcuggaguauuccgcaauggugccu
	.(((...((((....)))).))).(((((((.(((.(((((((((((((.......)))))))))))))))).........)))))))...........(((.(((..((.((((((((((((..(((.....)))..)).))))))))))))..))).))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-130-C01-23MAR2007-011--.565.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuucaaagcuggaguauuuu-gcaacgg
            +++-+++--++-++++++++++|++--+++
            +++-+++--++|++++++++++-++--+++
    REV:    ccgugguaacg-ccuuaugaggucgaagcu
	
	ucuacuuuaguaguagcacuaguuuuaggaggaggaggagaugaaguuuccaucuucuccuucccuuucaaaguuggacuaguucgcaauggugguuucaaagcuggaguauuuugcaacggugguuucgaagcuggaguauuccgcaauggugccu
	.((((....))))..((((((((((.(((.(((((((((((((.......)))))))))))))))).........))))))))..))......(((.(((..((.((((((((((((..(((.....)))..)).))))))))))))..))).))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-130-C01-23MAR2007-011--.579.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuucaaagcuggaguauuuu-gcaacgg
            +++-+++--++-++++++++++|++--+++
            +++-+++--++|++++++++++-++--+++
    REV:    ccgugguaacg-ccuuaugaggucgaagcu
	
	agcacuaguuuuaggaggaggaggagaugaaguuuccaucuucuccuucccuuucaaaguuggacuaguucgcaauggugguuucaaagcuggaguauuuugcaacggugguuucgaagcuggaguauuccgcaauggugccu
	.((((((((((.(((.(((((((((((((.......)))))))))))))))).........))))))))..))......(((.(((..((.((((((((((((..(((.....)))..)).))))))))))))..))).))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-130-C01-23MAR2007-011--.590.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuucaaagcuggaguauuuu-gcaacgg
            +++-+++--++-++++++++++|++--+++
            +++-+++--++|++++++++++-++--+++
    REV:    ccgugguaacg-ccuuaugaggucgaagcu
	
	uaggaggaggaggagaugaaguuuccaucuucuccuucccuuucaaaguuggacuaguucgcaauggugguuucaaagcuggaguauuuugcaacggugguuucgaagcuggaguauuccgcaauggugccu
	.(((.(((((((((((((.......))))))))))))))))......((((((.....)).))))...(((.(((..((.((((((((((((..(((.....)))..)).))))))))))))..))).))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-147-A10-27MAR2007-080--.495.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.161305333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaguuaccuccacagccaccguc---uugucucuugaagucuucacaacuacgccuuccaacgucuucauugccc
            +++-----++++-++++--++++-|||+++++++++-++++++++-----------+++++-+++++++----+++
            +++---||++++-++++-|++++----+++++++++-++++++++---||||||||+++++-+++++++--||+++
    REV:    guuacc--gaggaguuga-ggcgaccaagcggagagguucgggaggac--------aagguggcagaagga--ggg
	
	acgaguuaccuccacagccaccgucuugucucuugaagucuucacaacuacgccuuccaacgucuucauugcccugauugggaggaagacgguggaacaggagggcuuggagaggcgaaccagcggaguugaggagccauuga
	.(((.....((((.((((..((((.(((((((((.((((((((...........(((((.(((((((....(((.....)))..))))))).)))))...)))))))).)))))))))....)))).)))).))))...))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-147-A10-27MAR2007-080--.503.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.202928333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccacagccaccguc---uugucucuugaagucuucacaacuacgccuuccaacgucuucauugccc
            ++++-++++--++++-|||+++++++++-++++++++-----------+++++-+++++++----+++
            ++++-++++-|++++----+++++++++-++++++++---||||||||+++++-+++++++--||+++
    REV:    gaggaguuga-ggcgaccaagcggagagguucgggaggac--------aagguggcagaagga--ggg
	
	ccuccacagccaccgucuugucucuugaagucuucacaacuacgccuuccaacgucuucauugcccugauugggaggaagacgguggaacaggagggcuuggagaggcgaaccagcggaguugaggagc
	.((((.((((..((((.(((((((((.((((((((...........(((((.(((((((....(((.....)))..))))))).)))))...)))))))).)))))))))....)))).)))).)))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-156-B03-27MAR2007-029--.489.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.62	MeanVal:	0.606074999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaucggagc-gugccuaug-aacagauaaugcagccag
            ++++++++-|++++++++-|+++++-++++++---+++
            ++++++++--++++++++--+++++-++++++---+++
    REV:    uuaguuucucuacggauggauuguuaguugcggguguc
	
	ugaucggagcgugccuaugaacagauaaugcagccagugagccucugugggcguugauuguuagguaggcaucucuuugauuu
	.((((((((.((((((((.(((((.((((((...(((.......)))...)))))).)))))..))))))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-194-H02-28MAR2007-002--.353.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	1.1728895	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agauggaaggugauugacaaauuugauccau----cgaggag
            +++++++---++-----++++++++++--++||||+++++++
            +++++++--|++-||||++++++++++--++----+++++++
    REV:    ucugccuaa-aug----guuuaagcuaacuaaaacguuccuc
	
	uagauggaaggugauugacaaauuugauccaucgaggaggaggaggagcguagugguuuuuuuucuuucaaagccgaaaugcguucuuuuuacaggguuauucuuggggacuccuugcaaaaucaaucgaauuugguaaauccgucuc
	.(((((((...((.....((((((((((..(((((((((.((((((((((((.(((((((.........)))))))...)))))))))))).(((((....)))))....)))))))....))..)))))))))).))..))))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-194-H02-28MAR2007-002--.353.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	0.889399499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agauggaaggugauugacaaauuugauccau----cgaggag
            +++++++---++-----++++++++++----||||+++++++
            +++++++--|++-||||++++++++++--------+++++++
    REV:    ucugccuaa-aug----guuuaagcuaacuaaaacguuccuc
	
	uagauggaaggugauugacaaauuugauccaucgaggaggaggaggagcguagugguuuuuuuucuuucaaagccgaaaugcguucuuuuuacaggguuauucuuggggacuccuugcaaaaucaaucgaauuugguaaauccgucuc
	.(((((((...((.....((((((((((....(((((((.((((((((((((.(((((((.........)))))))...)))))))))))).(((((....)))))....)))))))........)))))))))).))..))))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-199-D03-28MAR2007-025--.434.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuucgacuucucuuuuc-uuc-ucc-ccu
            +++++---++++++++++|+++|+++|+++
            +++++---++++++++++-+++-+++-+++
    REV:    uagagaacgagggaaagguaagcaggaggg
	
	gauuucgacuucucuuuucuucuccccuuccugggaggacgaauggaaagggagcaagagaua
	.(((((...(((((((((((((((((((....))).))).))).))))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-202-D10-05JUN2007-074--.345.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	-1.63513516666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuucuugaaaaauuggccguaccgga-gcuucag--ccaccg----gagccucacc
            ++++++++------+++++---++---|++++++-||++++++||||+++++-++++
            ++++++++--||||+++++-||++----++++++---++++++----+++++|++++
    REV:    ugaagagugu----accgga--ggagggugggguagagguggcaguuuuugg-gugg
	
	agcuucuugaaaaauuggccguaccggagcuucagccaccggagccucacccuucugagcauucucccgagggaaaaugcuuuucgcggucuuggucguccgcugccaaggcggacgacggggaguuuccugcggcggcgaaguacgaggccgcgucuuccgccgcagugcggcggcgguggugguggguuuuugacgguggagauggggugggaggaggccaugugagaagua
	.((((((((......(((((...((...((((((.(((((((((((.((((.....(((((((.(((....))).)))))))..((((((((((.(((.(((((((..(((.((((........)))))))))))))))))....)))))))))).((.(((((((......))))))).)).)))))))))....))))))...))))))....)).)))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-202-D10-05JUN2007-074--.359.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-1.140944	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcggucuugg---ucguccgcugccaaggcggac
            ++++++++++-|||+++-+++++++--+++-++++
            ++++++++++----+++|+++++++||+++|++++
    REV:    gcgccggagcaugaagc-ggcggcg--ucc-uuug
	
	uuggccguaccggagcuucagccaccggagccucacccuucugagcauucucccgagggaaaaugcuuuucgcggucuuggucguccgcugccaaggcggacgacggggaguuuccugcggcggcgaaguacgaggccgcgucuuccgccgcagugcggcggcgguggugguggguuuuugacgguggagauggggugggaggaggccau
	.(((((...((...((((((.(((((((((((.((((.....(((((((.(((....))).)))))))..((((((((((.(((.(((((((..(((.((((........)))))))))))))))))....)))))))))).((.(((((((......))))))).)).)))))))))....))))))...))))))....)).))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-202-D10-05JUN2007-074--.359.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-1.140944	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcggucuugg---ucguccgcugccaaggcggac
            ++++++++++-|||+++-+++++++--+++-++++
            ++++++++++----+++|+++++++||+++|++++
    REV:    gcgccggagcaugaagc-ggcggcg--ucc-uuug
	
	uuggccguaccggagcuucagccaccggagccucacccuucugagcauucucccgagggaaaaugcuuuucgcggucuuggucguccgcugccaaggcggacgacggggaguuuccugcggcggcgaaguacgaggccgcgucuuccgccgcagugcggcggcgguggugguggguuuuugacgguggagauggggugggaggaggccau
	.(((((...((...((..((.(((((((((((.((((.....(((((((.(((....))).)))))))..((((((((((.(((.(((((((..(((.((((........)))))))))))))))))....)))))))))).((.(((((((......))))))).)).)))))))))....))))))...))..))....)).))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-202-D10-05JUN2007-074--.400.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-1.140944	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcggucuugg---ucguccgcugccaaggcggac
            ++++++++++-|||+++-+++++++--+++-++++
            ++++++++++----+++|+++++++||+++|++++
    REV:    gcgccggagcaugaagc-ggcggcg--ucc-uuug
	
	ugagcauucucccgagggaaaaugcuuuucgcggucuuggucguccgcugccaaggcggacgacggggaguuuccugcggcggcgaaguacgaggccgcgu
	.(((((((.(((....))).)))))))..((((((((((.(((.(((((((..(((.((((........)))))))))))))))))....)))))))))).

##################################################

##################################################
>03-LUSEN1NG-RP-202-D10-05JUN2007-074--.428.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-1.140944	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcggucuugg---ucguccgcugccaaggcggac
            ++++++++++-|||+++-+++++++--+++-++++
            ++++++++++----+++|+++++++||+++|++++
    REV:    gcgccggagcaugaagc-ggcggcg--ucc-uuug
	
	ucgcggucuuggucguccgcugccaaggcggacgacggggaguuuccugcggcggcgaaguacgaggccgcgu
	.((((((((((.(((.(((((((..(((.((((........)))))))))))))))))....)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1.413.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-2.115376	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcuaccuccucaaaguugucaccg-guggcuugg
            ++++-++--+++---++++++++--|++++-++++
            ++++|++--+++--|++++++++---++++-++++
    REV:    acga-gggugaggg-cggcggugcggcacccaacc
	
	uugcuaccuccucaaaguugucaccgguggcuuggcuauuccaacccacggcguggcggcgggagugggagcau
	.((((.((..(((...((((((((..((((.((((.....)))).))))...))))))))..)))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig1001.400.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggaucuguugagggauucagcacgagcuau--cagguuugcac--cua-ug
            +++----++++++++---++++++--+++++-||+++++++++++||++-|++
            +++||||++++++++|||++++++--+++++---+++++++++++--++--++
    REV:    acc----acgacuuc---ggucgucaucggucccguccgaacguguagaagac
	
	uugggaucuguugagggauucagcacgagcuaucagguuugcaccuaugaugcacagaagaugugcaagccugcccuggcuacugcuggcuucagcaccau
	.(((....((((((((...((((((..(((((.(((((((((((((.((.....))..))..)))))))))))...)))))..))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1001.403.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaucuguugagggauucagcacgagcuau--cagguuugcac--cua-ug
            ++---++++++++---++++++--+++++-||+++++++++++||++-|++
            ++|||++++++++|||++++++--+++++---+++++++++++--++--++
    REV:    cc---acgacuuc---ggucgucaucggucccguccgaacguguagaagac
	
	ggaucuguugagggauucagcacgagcuaucagguuugcaccuaugaugcacagaagaugugcaagccugcccuggcuacugcuggcuucagcacca
	((...((((((((...((((((..(((((.(((((((((((((.((.....))..))..)))))))))))...)))))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1001.415.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauucagcacgagcuau--cagguuugcac--cua-ug
            +++--+++++--+++++-||+++++++++++||++-|++
            +++--+++++--+++++---+++++++++++--++--++
    REV:    cuucggucgucaucggucccguccgaacguguagaagac
	
	ggauucagcacgagcuaucagguuugcaccuaugaugcacagaagaugugcaagccugcccuggcuacugcuggcuuca
	(((..(((((..(((((.(((((((((((((.((.....))..))..)))))))))))...)))))..)))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig1001.418.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucagcacgagcuau--cagguuugcac--cua-ug
            ++++++--+++++-||+++++++++++||++-|++
            ++++++--+++++---+++++++++++--++--++
    REV:    ggucgucaucggucccguccgaacguguagaagac
	
	uucagcacgagcuaucagguuugcaccuaugaugcacagaagaugugcaagccugcccuggcuacugcuggc
	.((((((..(((((.(((((((((((((.((.....))..))..)))))))))))...)))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig10039.704.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.64526	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaacccc
            ++++------++++--+++++++++++++++++++---++++++---+++
            ++++--||||++++||+++++++++++++++++++|||++++++-||+++
    REV:    ccucgg----aaua--uuuuuuuuuugggggguuu---ugggccc--ggg
	
	gcucuaauggcgaauauuagggcucggaggauugauuucacaugagcugagaagacugaugggauccccgcggaaggggggaaaaacggguuuccccccaaaaucgggggaauaacccgggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaaccccaaaaaagggcccggguuuugggggguuuuuuuuuuauaaggcucccccccccccccggggagaaaaaccaaaaaaaaaaaacacccccccccaaaaaaaaaaaagaggggggagaagaacaaaccccc
	(((((((((.....)))))))))..((.((.(((.((((.(((.((((....)).)).)))...((((((.((..((((((.....((((((..(((((......)))))...))))))((((......((((..(((((((((((((((((((...((((((...(((......))).)))))))))))))))))))))))))))))..))))))))))..)))))))))))).....................((((((..............)))))).......))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig10039.723.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.64526	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaacccc
            ++++------++++--+++++++++++++++++++---++++++---+++
            ++++--||||++++||+++++++++++++++++++|||++++++-||+++
    REV:    ccucgg----aaua--uuuuuuuuuugggggguuu---ugggccc--ggg
	
	gggcucggaggauugauuucacaugagcugagaagacugaugggauccccgcggaaggggggaaaaacggguuuccccccaaaaucgggggaauaacccgggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaaccccaaaaaagggcccggguuuugggggguuuuuuuuuuauaaggcucccccccccccccggggagaaaaaccaaaaaaaaaaaacacccccccccaaaaaaaaaaaagaggggggagaagaacaaacccc
	.((((((...((......))...))))))............(((.((((((.((..((((((.....((((((..(((((......)))))...))))))((((......((((..(((((((((((((((((((...((((((...(((......))).)))))))))))))))))))))))))))))..))))))))))..)))))))).........................((((((..............))))))...........))).

##################################################

##################################################
>Contig10039.728.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.64526	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaacccc
            ++++------++++--+++++++++++++++++++---++++++---+++
            ++++--||||++++||+++++++++++++++++++|||++++++-||+++
    REV:    ccucgg----aaua--uuuuuuuuuugggggguuu---ugggccc--ggg
	
	cggaggauugauuucacaugagcugagaagacugaugggauccccgcggaaggggggaaaaacggguuuccccccaaaaucgggggaauaacccgggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaaccccaaaaaagggcccggguuuugggggguuuuuuuuuuauaaggcucccccccccccccggggagaaaaaccaaaaaaaaaaaacacccccccccaaaaaaaaaaaagaggggggagaagaacaaaccccc
	.((.((.(((.((((.(((.((((....)).)).)))...((((((.((..((((((.....((((((..(((((......)))))...))))))((((......((((..(((((((((((((((((((...((((((...(((......))).)))))))))))))))))))))))))))))..))))))))))..)))))))))))).....................((((((..............)))))).......))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig10039.731.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.64526	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaacccc
            ++++------++++--+++++++++++++++++++---++++++---+++
            ++++--||||++++||+++++++++++++++++++|||++++++-||+++
    REV:    ccucgg----aaua--uuuuuuuuuugggggguuu---ugggccc--ggg
	
	aggauugauuucacaugagcugagaagacugaugggauccccgcggaaggggggaaaaacggguuuccccccaaaaucgggggaauaacccgggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaaccccaaaaaagggcccggguuuugggggguuuuuuuuuuauaaggcucccccccccccccggggagaaaaaccaaaaaaaaaaaacacccccccccaaaaaaaaaaaagaggggggagaagaacaaaccc
	.((.(((.((((.(((.((((....)).)).)))...((((((.((..((((((.....((((((..(((((......)))))...))))))((((......((((..(((((((((((((((((((...((((((...(((......))).)))))))))))))))))))))))))))))..))))))))))..)))))))))))).....................((((((..............)))))).......))).)).

##################################################

##################################################
>Contig10039.734.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.64526	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaacccc
            ++++------++++--+++++++++++++++++++---++++++---+++
            ++++--||||++++||+++++++++++++++++++|||++++++-||+++
    REV:    ccucgg----aaua--uuuuuuuuuugggggguuu---ugggccc--ggg
	
	auugauuucacaugagcugagaagacugaugggauccccgcggaaggggggaaaaacggguuuccccccaaaaucgggggaauaacccgggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaaccccaaaaaagggcccggguuuugggggguuuuuuuuuuauaaggcucccccccccccccggggagaaaaaccaaaaaaaaaaaacacccccccccaaaaaaaaaaaagaggggggagaagaacaaa
	.(((.((((.(((.((((....)).)).)))...((((((.((..((((((.....((((((..(((((......)))))...))))))((((......((((..(((((((((((((((((((...((((((...(((......))).)))))))))))))))))))))))))))))..))))))))))..)))))))))))).....................((((((..............)))))).......))).

##################################################

##################################################
>Contig10039.738.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.64526	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaacccc
            ++++------++++--+++++++++++++++++++---++++++---+++
            ++++--||||++++||+++++++++++++++++++|||++++++-||+++
    REV:    ccucgg----aaua--uuuuuuuuuugggggguuu---ugggccc--ggg
	
	auuucacaugagcugagaagacugaugggauccccgcggaaggggggaaaaacggguuuccccccaaaaucgggggaauaacccgggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaaccccaaaaaagggcccggguuuugggggguuuuuuuuuuauaaggcucccccccccccccggggagaaaaaccaaaaaaaaaaaacacccccccccaaaaaaaaaaaagaggggggagaaga
	.((((.(((.((((....)).)).)))...((((((.((..((((((.....((((((..(((((......)))))...))))))((((......((((..(((((((((((((((((((...((((((...(((......))).)))))))))))))))))))))))))))))..))))))))))..)))))))).........................((((((..............)))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig10039.738.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.64526	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaacccc
            ++++------++++--+++++++++++++++++++---++++++---+++
            ++++--||||++++||+++++++++++++++++++|||++++++-||+++
    REV:    ccucgg----aaua--uuuuuuuuuugggggguuu---ugggccc--ggg
	
	auuucacaugagcugagaagacugaugggauccccgcggaaggggggaaaaacggguuuccccccaaaaucgggggaauaacccgggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaaccccaaaaaagggcccggguuuugggggguuuuuuuuuuauaaggcucccccccccccccggggagaaaaaccaaaaaaaaaaaacacccccccccaaaaaaaaaaaagaggggggagaaga
	.((((.(((.((((....)).)).)))...((((((.((..((((((.....((((((..(((((......)))))...))))))((((......((((..(((((((((((((((((((...((((((...(((......))).)))))))))))))))))))))))))))))..))))))))))..)))))))))))).....................((((((..............))))))......

##################################################

##################################################
>Contig10039.744.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.64526	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaacccc
            ++++------++++--+++++++++++++++++++---++++++---+++
            ++++--||||++++||+++++++++++++++++++|||++++++-||+++
    REV:    ccucgg----aaua--uuuuuuuuuugggggguuu---ugggccc--ggg
	
	caugagcugagaagacugaugggauccccgcggaaggggggaaaaacggguuuccccccaaaaucgggggaauaacccgggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaaccccaaaaaagggcccggguuuugggggguuuuuuuuuuauaaggcucccccccccccccggggagaaaaaccaaaaaaaaaaaacacccccccccaaaaaaaaaaaagaggggggagaagaacaaacccc
	.((.((((....)).)).))(((.((((((.((..((((((.....((((((..(((((......)))))...))))))((((......((((..(((((((((((((((((((...((((((...(((......))).)))))))))))))))))))))))))))))..))))))))))..)))))))).........................((((((..............))))))...........))).

##################################################

##################################################
>Contig10039.747.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.64526	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaacccc
            ++++------++++--+++++++++++++++++++---++++++---+++
            ++++--||||++++||+++++++++++++++++++|||++++++-||+++
    REV:    ccucgg----aaua--uuuuuuuuuugggggguuu---ugggccc--ggg
	
	gagcugagaagacugaugggauccccgcggaaggggggaaaaacggguuuccccccaaaaucgggggaauaacccgggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaaccccaaaaaagggcccggguuuugggggguuuuuuuuuuauaaggcucccccccccccccggggagaaaaaccaaaaaaaaaaaacacccccccccaaaaaaaaaaaagaggggggagaagaacaaacccc
	.((((....)).))...(((.((((((.((..((((((.....((((((..(((((......)))))...))))))((((......((((..(((((((((((((((((((...((((((...(((......))).)))))))))))))))))))))))))))))..))))))))))..)))))))).........................((((((..............))))))...........))).

##################################################

##################################################
>Contig10039.758.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.64526	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaacccc
            ++++------++++--+++++++++++++++++++---++++++---+++
            ++++--||||++++||+++++++++++++++++++|||++++++-||+++
    REV:    ccucgg----aaua--uuuuuuuuuugggggguuu---ugggccc--ggg
	
	acugaugggauccccgcggaaggggggaaaaacggguuuccccccaaaaucgggggaauaacccgggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaaccccaaaaaagggcccggguuuugggggguuuuuuuuuuauaaggcucccccccccccccggggagaaaaaccaaaaaaaaaaaacacccccccccaaaaaaaaaaaagaggggggagaagaacaaaccccccacaga
	.(((.((((.((((((.((..((((((.....((((((..(((((......)))))...))))))((((......((((..(((((((((((((((((((...((((((...(((......))).)))))))))))))))))))))))))))))..))))))))))..)))))))).........................((((((..............))))))..............))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10039.762.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.64526	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaacccc
            ++++------++++--+++++++++++++++++++---++++++---+++
            ++++--||||++++||+++++++++++++++++++|||++++++-||+++
    REV:    ccucgg----aaua--uuuuuuuuuugggggguuu---ugggccc--ggg
	
	augggauccccgcggaaggggggaaaaacggguuuccccccaaaaucgggggaauaacccgggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaaccccaaaaaagggcccggguuuugggggguuuuuuuuuuauaaggcucccccccccccccggggagaaaaaccaaaaaaaaaaaacacccccccccaaaaaaaaaaaagaggggggagaagaacaaaccccccac
	.((((.((((((.((..((((((.....((((((..(((((......)))))...))))))((((......((((..(((((((((((((((((((...((((((...(((......))).)))))))))))))))))))))))))))))..))))))))))..)))))))).........................((((((..............))))))..............)))).

##################################################

##################################################
>Contig10039.764.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.64526	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaacccc
            ++++------++++--+++++++++++++++++++---++++++---+++
            ++++--||||++++||+++++++++++++++++++|||++++++-||+++
    REV:    ccucgg----aaua--uuuuuuuuuugggggguuu---ugggccc--ggg
	
	gggauccccgcggaaggggggaaaaacggguuuccccccaaaaucgggggaauaacccgggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaaccccaaaaaagggcccggguuuugggggguuuuuuuuuuauaaggcucccccccccccccggggagaaaaaccaaaaaaaaaaaacacccccccccaaaaaaaaaaaagaggggggagaagaacaaacccc
	(((.((((((.((..((((((.....((((((..(((((......)))))...))))))((((......((((..(((((((((((((((((((...((((((...(((......))).)))))))))))))))))))))))))))))..))))))))))..)))))))).........................((((((..............))))))...........))).

##################################################

##################################################
>Contig10039.767.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.64526	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaacccc
            ++++------++++--+++++++++++++++++++---++++++---+++
            ++++--||||++++||+++++++++++++++++++|||++++++-||+++
    REV:    ccucgg----aaua--uuuuuuuuuugggggguuu---ugggccc--ggg
	
	auccccgcggaaggggggaaaaacggguuuccccccaaaaucgggggaauaacccgggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaaccccaaaaaagggcccggguuuugggggguuuuuuuuuuauaaggcucccccccccccccggggagaaaaaccaaaaaaaaaaaacacccccccccaaaaaaaaaaaagaggggggagaagaacaaacccccca
	.((((((.((..((((((.....((((((..(((((......)))))...))))))((((......((((..(((((((((((((((((((...((((((...(((......))).)))))))))))))))))))))))))))))..))))))))))..)))))))).............................................((((((...........)))))).

##################################################

##################################################
>Contig10039.808.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	4.73194	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaacccc
            +++++------++++--+++++++++++++++++++---++++++---+++
            +++++--||||++++||+++++++++++++++++++|||++++++-||+++
    REV:    cccucgg----aaua--uuuuuuuuuugggggguuu---ugggccc--ggg
	
	cgggggaauaacccgggagaaaaaauugugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaaccccaaaaaagggcccggguuuugggggguuuuuuuuuuauaaggcucccccccccccccggggagaaaaaccaaaaaaaaaaaacacccccccccaaaaaaaaaaaagaggggggagaagaacaaacccccca
	.(((((........(((((......((((..(((((((((((((((((((...((((((...(((......))).)))))))))))))))))))))))))))))..)))))..((((....))))...........................)))))..............((((((...........)))))).

##################################################

##################################################
>Contig10039.835.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.63	MeanVal:	3.58864	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaacccc
            +++++++++++++++++++---++++++---+++
            +++++++++++++++++++|||++++++-||+++
    REV:    uuuuuuuuuugggggguuu---ugggccc--ggg
	
	gugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaaccccaaaaaagggcccggguuuugggggguuuuuuuuuuauaaggcucccccccccccccggggagaaaaaccaaaaaaaaaaaacacccccccccaaaaaaaaaaaagagggggga
	(((.(((((((((((((((((((...((((((...(((......))).)))))))))))))))))))))))))......((((((.........))))))...................)))..((((((..............)))))).

##################################################

##################################################
>Contig10039.835.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.63	MeanVal:	3.58864	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaacccc
            +++++++++++++++++++---++++++---+++
            +++++++++++++++++++|||++++++-||+++
    REV:    uuuuuuuuuugggggguuu---ugggccc--ggg
	
	gugggaaaaaaaggccccccaaaaaggcccggaaccccaaaaaagggcccggguuuugggggguuuuuuuuuuauaaggcucccccccccccccggggagaaaaaccaaaaaaaaaaaacacccccccccaaaaaaaaaaaagagggggga
	(((.(((((((((((((((((((...((((((...(((......))).)))))))))))))))))))))))))....((((((((.........)))))).....))............)))..((((((..............)))))).

##################################################

##################################################
>Contig10105.307.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.0437879999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaucgaucugauggggguuuaucggguu--------gcggguuuucaucugagcauggaagugagggagcgga
            +++-++++--+++++++----++++++--||||||||++++++++++++--+++++----++++--++++++++
            +++-++++||+++++++||||++++++----------++++++++++++||+++++--||++++--++++++++
    REV:    ggucguug--uuacccc----uaguccuucgguuggucguucgagagug--uucguug--ucacgacuucgucu
	
	uucaucgaucugauggggguuuaucggguugcggguuuucaucugagcauggaagugagggagcggaaaacgaccuccucgcaagggauggugaggcccaugucguggucaaacccaaacuccuccucagcccugcugaggaggaacuggaacucgggguggguuaggaaggagauagggacaauguaccuacuccuguucucaccaacauaaacugcaaagugacccuuggggacaucaacaggggggaaccaauguucuugaugauugugguuguuguuguucuugccuaagcuugaacaucucuugaggaucugcuucagcacuguugcuugugagagcuugcugguuggcuuccugauccccauuguugcugguuuuacucucucuagaucuucuugaaguuugguucuuuuuguuguugguguguggugagagugu
	.(((.((((..(((((((....((((((..((((((((((((..(((((....((((..((((((((.(((((((..(((.((((((.(((((((((((((.(((.(((.....(((...(((((((((((...)))))))))))..))).)))))).)))))).....(((((.((((.........)))))))))...)))))))......(((....)))..))))))))).((((((((..((....))..)))...))))).....)))))))..(((((..((....))..)))))...........))))))))..))))..)))))))))))))))))..........))))))))))))))))).)))...(((((((.(((.((((....((((.......))))........)).)).))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10173.720.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	-3.06139022222222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaac--ccuugcccccccuuuuucucc
            ++++++-||+++++-+++++++++++++++
            ++++++---+++++|+++++++++++++++
    REV:    cccuuuuucggggc-ggggggaaaaagggg
	
	acccucccccucggucgccucuuccuguuucccacccccggccccuuuaacgggaaacccuugcccccccuuuuucuccccuuuuggggaaaaaggggggcggggcuuuuucccccaaaacccccccccgccgggagggggauauucucccacauuucggggguggggggggg
	.(((((((((..((..((........))..)).((((((((..........((((((.(((((.(((((((((((((((......))))))))))))))))))))...))))))......((((((((....))).)))))...............)))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig10173.724.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	-3.06139022222222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaac--ccuugcccccccuuuuucucc
            ++++++-||+++++-+++++++++++++++
            ++++++---+++++|+++++++++++++++
    REV:    cccuuuuucggggc-ggggggaaaaagggg
	
	ucccccucggucgccucuuccuguuucccacccccggccccuuuaacgggaaacccuugcccccccuuuuucuccccuuuuggggaaaaaggggggcggggcuuuuucccccaaaacccccccccgccgggagggggauauucucccacauuucggggguggggggggg
	.(((((..((.........)).....(((((((((((..........((((((.(((((.(((((((((((((((......))))))))))))))))))))...))))))......((((((((....))).)))))...............)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10173.749.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	-3.06139022222222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaac--ccuugcccccccuuuuucucc
            ++++++-||+++++-+++++++++++++++
            ++++++---+++++|+++++++++++++++
    REV:    cccuuuuucggggc-ggggggaaaaagggg
	
	ucccacccccggccccuuuaacgggaaacccuugcccccccuuuuucuccccuuuuggggaaaaaggggggcggggcuuuuucccccaaaacccccccccgccgggagggggauauucucccacauuucggggguggggggggg
	.(((.(((((.((((((.....((((((.(((((.(((((((((((((((......))))))))))))))))))))...))))))......((((((((....))).))))).................)))))).))))))))

##################################################

##################################################
>Contig10173.753.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	-3.06139022222222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaac--ccuugcccccccuuuuucucc
            ++++++-||+++++-+++++++++++++++
            ++++++---+++++|+++++++++++++++
    REV:    cccuuuuucggggc-ggggggaaaaagggg
	
	acccccggccccuuuaacgggaaacccuugcccccccuuuuucuccccuuuuggggaaaaaggggggcggggcuuuuucccccaaaacccccccccgccgggagggggauauucucccacauuucggggguggggggg
	.(((((.((((((.....((((((.(((((.(((((((((((((((......))))))))))))))))))))...))))))......((((((((....))).))))).................)))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig10173.770.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	-3.06139022222222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaac--ccuugcccccccuuuuucucc
            ++++++-||+++++-+++++++++++++++
            ++++++---+++++|+++++++++++++++
    REV:    cccuuuuucggggc-ggggggaaaaagggg
	
	cgggaaacccuugcccccccuuuuucuccccuuuuggggaaaaaggggggcggggcuuuuucccccaaaacccccccccgccgggagggggauauucucccacauuucgggggugggggggg
	.((((((.(((((.(((((((((((((((......))))))))))))))))))))...))))))......(((((((((.(((((((((((.....)))))...)))))).)).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10193.733.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	0.653771333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggcuuucuccaaacccccccgugggagggguuuc-caauuu
            +++++++++---------++++++++--++-++++----|++++++
            +++++++++--|||||||++++++++--++|++++-----++++++
    REV:    cccccccgaca-------gggggggugucc-cccuuuuuuguuaaa
	
	ucuuucccuuucgggaagggggggggcuuucuccaaacccccccgugggagggguuuccaauuucggggggggggggguuccccccagaggggggggggggggggcaaaaacccccccguuuaccccccgccccggcgcccccuuuuucgcgggaaauauaguuuuuuugguucccccccgcccgaaaaagaaaaaauuguuuuuucccccugugggggggacagcccccccu
	.(((((((....)))))))(((((((((.........((((((((..((.((((....(((((((((((.((((((....((((((....)))))).(((((((.......))))))).....)))))).))))).......((((((((((((.......................)))))..)))))))...)))))).....))))))..))))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10193.740.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	5.587624	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucgggaagggggggggcuuucuccaaacccc--cccguggga---gggguuuccaauuucggggggggggg
            +++++++--+++++++++++-------------||+++++++++|||+++++--------++++++-++++++
            +++++++-|+++++++++++---------------+++++++++---+++++-|||||||++++++-++++++
    REV:    aaagcccg-cccccccuugguuuuuuugauauaaagggcgcuuuuucccccgc-------ggccccgcccccc
	
	cuuucgggaagggggggggcuuucuccaaacccccccgugggagggguuuccaauuucggggggggggggguuccccccagaggggggggggggggggcaaaaacccccccguuuaccccccgccccggcgcccccuuuuucgcgggaaauauaguuuuuuugguucccccccgcccgaaaaagaaaaaauuguuuuuucccccugugggggggacagcccccccu
	.(((((((..(((((((((((.............((((((((((((((........((((((.((((((....((((((....)))))).(((((((.......))))))).....)))))).)))))).)))))...)))))))))...............))))))))))).)))))))..((((((.....)))))).......(((((((....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10193.749.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.621810666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggcuuucuccaaacccccccgugggagggguuuc-caauuu
            +++++++++++---------++++++++--++-++++----|++++++
            +++++++++++--|||||||++++++++--++|++++-----++++++
    REV:    uucccccccgaca-------gggggggugucc-cccuuuuuuguuaaa
	
	agggggggggcuuucuccaaacccccccgugggagggguuuccaauuucggggggggggggguuccccccagaggggggggggggggggcaaaaacccccccguuuaccccccgccccggcgcccccuuuuucgcgggaaauauaguuuuuuugguucccccccgcccgaaaaagaaaaaauuguuuuuucccccugugggggggacagcccccccuug
	.(((((((((((.........((((((((..((.((((....(((((((((((.((((((....((((((....)))))).(((((((.......))))))).....)))))).))))).......((((((((((((.......................)))))..)))))))...)))))).....))))))..))))))))..))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10193.779.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	5.496301	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccuuuuucgcgggaaau-auaguuuuuuugg-uuc
            +++++--------++++++-|+++++++++++--|+++
            +++++-----|||++++++--+++++++++++---+++
    REV:    gggggugucc---cccuuuuuuguuaaaaaagaaaaag
	
	gggagggguuuccaauuucggggggggggggguuccccccagaggggggggggggggggcaaaaacccccccguuuaccccccgccccggcgcccccuuuuucgcgggaaauauaguuuuuuugguucccccccgcccgaaaaagaaaaaauuguuuuuucccccugugggggggacagcccccccu
	(((.(((((((((....((((((.((((((....((((((....)))))).(((((((.......))))))).....)))))).))))))..(((((........((((((.(((((((((((..(((..........)))...)))))))))))..)))))).....)))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10193.796.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-0.59279	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgggggggggggg-guuccccccagaggggg
            ++-+++++++++-|++++++++++-++++++
            ++-+++++++++--++++++++++-++++++
    REV:    guguucccccccgacaggggggguguccccc
	
	ucggggggggggggguuccccccagaggggggggggggggggcaaaaacccccccguuuaccccccgccccggcgcccccuuuuucgcgggaaauauaguuuuuuugguucccccccgcccgaaaaagaaaaaauuguuuuuucccccugugggggggacagcccccccuugugu
	.((.(((((((((.((((((((((.((((((((((.((((((...((((......)))).)))))).))))........((((((((((((.......................)))))..)))))))...............)))))).))))))))))..))))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig10267.1004.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.66	MeanVal:	0.419494666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgaccgagaggagguug-cgc-ucc-ucgacgguga
            +++------+++++++++-|+++|+++|++++-+++++
            +++------+++++++++--+++-+++-++++-+++++
    REV:    cugaaguaccucuuccagaggcgcagguagcuaccgcu
	
	aggcgaccgagaggagguugcgcuccucgacggugaguucaucgccaucgauggacgcggagaccuucuccaugaaguca
	.(((......(((((((((.((((((((((.(((((.....))))).)))).))).)))..)))))))))......))).

##################################################

##################################################
>Contig10267.1007.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	0.257335999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaccga---gaggagguug-cgc-ucc-ucgacgguga
            +++---|||+++++++++-|+++|+++|++++-+++++
            +++------+++++++++--+++-+++-++++-+++++
    REV:    cugaaguaccucuuccagaggcgcagguagcuaccgcu
	
	cgaccgagaggagguugcgcuccucgacggugaguucaucgccaucgauggacgcggagaccuucuccaugaaguca
	.(((...(((((((((.((((((((((.(((((.....))))).)))).))).)))..)))))))))......))).

##################################################

##################################################
>Contig10267.900.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	0.0613469999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggaucguguu----gacgugguccucgu-ugccgcggcuc-------------uccuccuuc
            +++-++++---||||+++++++++---++|+++++++-+++|||||||||||||++++++-++
            +++|++++-------+++++++++---++-+++++++-+++-------------++++++-++
    REV:    gcc-agcggauguucuugcacuagccacgugcggcgcggagcaccgcauaguaaaggagguag
	
	gcggaucguguugacgugguccucguugccgcggcucuccuccuucugcucgauggaggaaaugauacgccacgaggcgcggcgugcaccgaucacguucuuguaggcgaccgagaggagguugcgcuccucgacggugaguucaucgccaucgauggacgcggagaccuucucc
	.(((.((((...(((((((((...(((((((((.(((((((((.((.....)).)))))).............))).))))))).))...))))))))).......))))))).(((((((((.((((((((((.(((((.....))))).)))).))).)))..))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10275.391.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	0.464493	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucacccaagga--gaggcuguucuucagugc-------uuguggguuuagagau
            +++--++-+++||++++++++++++--++++|||||||+++++++++--+++++
            +++-|++-+++--++++++++++++--++++-------+++++++++--+++++
    REV:    agua-guaccuaccuccgacaggaacacauguaguaucagcaccuaggguuuua
	
	cucacccaaggagaggcuguucuucagugcuuguggguuuagagaugacauuuugggauccacgacuaugauguacacaaggacagccuccauccaugaugac
	.(((..((.(((((((((((((((..(((((((((((((..(((((...)))))..))))))))).......))))..))))))))))))..))).)).))).

##################################################

##################################################
>Contig10275.399.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	0.0849316666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gga--gaggcuguucuucagugc-------uuguggguuuagagau
            +++||++++++++++++--++++|||||||+++++++++--+++++
            +++--++++++++++++--++++-------+++++++++--+++++
    REV:    ccuaccuccgacaggaacacauguaguaucagcaccuaggguuuua
	
	aggagaggcuguucuucagugcuuguggguuuagagaugacauuuugggauccacgacuaugauguacacaaggacagccuccauccaugaugacgguuccg
	.(((((((((((((((..(((((((((((((..(((((...)))))..))))))))).......))))..))))))))))))..))).......((....))

##################################################

##################################################
>Contig10295.251.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.45	MeanVal:	4.0556245	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuacuaca--uuaacuugaguauugcuc-ugcuuguuucaucagucuuggucuacuuuuguacagug
            +++-++++||+++++-++-++---++++|++++-----++--++++-+++++++---++++++++++
            +++-++++--+++++|++|++-||++++-++++-||||++-|++++|+++++++|||++++++++++
    REV:    gauaauguuaaauug-ac-cgg--ugagcacgau----guu-uuag-acuagau---aauaugucau
	
	caguggguuuggucuugaacccgaguucuaggggauuugagaauuccggcaggaauuggagguuaaggagcgggaaaacgugugccgaauuuacaguuuucuuccauuaccgaguaaccuggugggaauggaacucuguucccuccagcugcugucaucuucaacuucucuggaucccuacuacauuaacuugaguauugcucugcuuguuucaucagucuuggucuacuuuuguacagugauuaaccuuucacaacccaguguuguuguaccauaugguuuugauaaacagaauauuuaucuaagccucuauguacuguauaauagaucagauuuuguagcacgaguggccaguuaaauuguaauagacguuuaauauaccugcgcucacugg
	((((((((..(((.((((((......(((((((((.((((..((..((((((........(((...(((...(((((((.((((.......))))))))))))))...))).......((((.((((((((....)))))))).))))))))))..))..)))).)))))))))...(((.(((((((((.((.((...((((((((.....((..((((.(((((((...((((((((((...........(((((........)))))..((((.(((((.((((((.......)))))).)))))..))))))))))))))))))))))))).)).)))).)))).)))))))))..)))).)))..))))))...)))...)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10415.804.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	0.155439	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgacaucggagg--cgcuggaauugcucugcgac
            +++++--+++--||++++++++-++++---++++
            +++++--+++----++++++++-++++---++++
    REV:    guuguucucuaggagcggccuucacggucagcug
	
	uuagcgggaggaugagcgcaaucgccgucgccauccucgacaucggaggcgcuggaauugcucugcgacuugcacucgucgacuggcacuuccggcgaggaucucuuguuguuguugcugaugaugaugccaguucuuaguagaguuggcguugucgucggggaagugcugcuggccugugauuucucaggcu
	.((((((.((((((.(((..........)))))))))(((((..(((..((((((((.((((...((((........))))...)))).))))))))....)))..)))))...((.(((((((..((((((..(((....)))..))))))..))))))).))....))))))(((((........))))).

##################################################

##################################################
>Contig10415.804.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	0.155439	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgacaucggagg--cgcuggaauugcucugcgac
            +++++--+++--||++++++++-++++---++++
            +++++--+++----++++++++-++++---++++
    REV:    guuguucucuaggagcggccuucacggucagcug
	
	uuagcgggaggaugagcgcaaucgccgucgccauccucgacaucggaggcgcuggaauugcucugcgacuugcacucgucgacuggcacuuccggcgaggaucucuuguuguuguugcugaugaugaugccaguucuuaguagaguuggcguugucgucggggaagugcugcuggccugugauuucucaggcu
	.((((((.((((((.(((..........)))))))))(((((..(((..((((((((.((((...((((........))))...)))).))))))))....)))..)))))...((.(((((((((((((((..(((....)))..))))))))))))))).))....))))))(((((........))))).

##################################################

##################################################
>Contig10422.325.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	-1.22256	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaggcuucuaugauucaa---agggauagu--guc-cagguuac
            +++++++++++----+++-|||+++-++++-||++-|++++++++
            +++++++++++--||+++----+++-++++---++--++++++++
    REV:    auuccgaaggucc--aguauaauccgugucucucauaguucggug
	
	guaaggcuucuaugauucaaagggauaguguccagguuacaacuugugaauaucuucacuguccgguggaugauaaagagguacugguauguugaucuuguuggagaaaugaaacuaguacuguggcuugauacucucugugccuaauaugaccuggaagccuuaa
	.(((((((((((....(((.(((.((((.((.((((((((..........((((((((((....)))))).))))....(((((((((..(((..(((....)))..)))...)))))))))))))))))..))...)))).)))....)))..))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10422.400.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	8.176296	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguauguugaucu---uguuggaga--aaugaaacuag-uacugu--ggcuugauacucucug--ugcc-uaau---auga--ccuggaagcc
            +++++++++++--|||+++--++--||+++++++--++|+++-++||+++++--++++++---||++++|+++-|||++++||++++++++++
            +++++++++++-----+++--++----+++++++-|++-+++-++--+++++--++++++-----++++-+++----++++--++++++++++
    REV:    ccguauaauuauauacacgguuuacaauuacuuuu-ucaaugucagguugaagagugagacauaagcggcauuuuauuacucgggauuuuugg
	
	aagagguacugguauguugaucuuguuggagaaaugaaacuaguacuguggcuugauacucucugugccuaauaugaccuggaagccuuaaugaugguuuuuagggcucauuauuuuacggcgaauacagagugagaaguuggacuguaacuuuuucauuaacauuuggcacauauauuaauaugccuucauuuagccacuuuuccugguuuuguauccaguacaggcggucuauugugaguuucuacuugaaagaaugagggaaacuuuguuuaguacugcuaugguguauuuuua
	.((((((((.(((((((((((..(((..((..(((((((..(((((.(((((((..((((((...(((((((.((((((((((((((........))))))))))..))))....))).)))).....))))))..)))))..)).))).)).)))))))....))..))).....)))))))))))........((((......((((........))))....(((((((((....((((((((.(((........)))))))))))....))).)))))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10422.410.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	8.176296	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguauguugaucu---uguuggaga--aaugaaacuag-uacugu--ggcuugauacucucug--ugcc-uaau---auga--ccuggaagcc
            +++++++++++--|||+++--++--||+++++++--++|+++-++||+++++--++++++---||++++|+++-|||++++||++++++++++
            +++++++++++-----+++--++----+++++++-|++-+++-++--+++++--++++++-----++++-+++----++++--++++++++++
    REV:    ccguauaauuauauacacgguuuacaauuacuuuu-ucaaugucagguugaagagugagacauaagcggcauuuuauuacucgggauuuuugg
	
	gguauguugaucuuguuggagaaaugaaacuaguacuguggcuugauacucucugugccuaauaugaccuggaagccuuaaugaugguuuuuagggcucauuauuuuacggcgaauacagagugagaaguuggacuguaacuuuuucauuaacauuuggcacauauauuaauaugccuucauuuagccacuuuuccugguuuuguauccaguacaggcggucuauugugaguuucuacuugaaagaaugagggaaacuuuguuuaguacugcuauggug
	(((((((((((..(((..((..(((((((..(((((.(((((((..((((((...(((((((.((((((((((((((........))))))))))..))))....))).)))).....))))))..)))))..)).))).)).)))))))....))..))).....)))))))))))........((((......((((........))))....(((((((((....((((((((.(((........)))))))))))....))).)))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig1043.279.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucuugga-gugcuguugacguugcaaggaa----gguaguga--cagg
            +++++-++|++++-------+++++++++++||||+++++++-||++++
            +++++-++-++++--|||||+++++++++++----+++++++---++++
    REV:    uagaagcugcacgua-----uaacguuccuuggcccuauuauggcgucu
	
	gaucuacugugcagugaagucuuggagugcuguugacguugcaaggaagguagugacaggaaauucugcgguauuaucccgguuccuugcaauaugcacgucgaagaugaagucguugcagacucugacacagaagaucgcucaagucugaagaaaacacuguuucguaguaucauugaaggaggaacuuugguuugauacuuuugagcu
	(((((.((((((((....(((((.((((((.......((((((((((((((((((.((((....))))...)))))))....)))))))))))..)))).)).)))))..((((......))))))).))))).)))))(((((((......((((......))))..((((((((..(((......)))..))..))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10437.202.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-0.649186666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuu-uuucuuucuacuguuuuu-uca-ugccucuucuucuu----ucg-cuuuu
            +++++|++++++---+++++++++|++-|++++++++++++++||||+++|+++++
            +++++-++++++|||+++++++++-++--++++++++++++++----+++-+++++
    REV:    ggagacaaagag---uggcggaaacggaggcgggggagaagagaaagagcugggag
	
	agggcgucaccaccuuucucgucugcgucuucucaguauggcggguccuuuuuucuuucuacuguuuuuucaugccucuucuucuuucgcuuuuuuguugaugagggucgagaaagagaagagggggcggaggcaaaggcggugagaaacagagggagacggaagaugagguagaggucggcgacgaagucgcugucgccaucgcagucagcggaaccagagcgacggcagggcggccgccgcuaccgucggcggagccagucacggcggcggcgucgcugccgcccucgccguugg
	.((.((((.(((((((((((((((.(((((.(((........))).(((((((((((...(((((((((((.((((((((((((((((((((((........))))).)))....))))))))))))))..)).))))))))))))))).))))).)))))..))))))))..))))).)).))))...((((((..((....))...))))))..))....(((((((((((((((((((((..((((.(((.......)))))))..)))))).....)))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10437.212.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-0.649186666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuu-uuucuuucuacuguuuuu-uca-ugccucuucuucuu----ucg-cuuuu
            +++++|++++++---+++++++++|++-|++++++++++++++||||+++|+++++
            +++++-++++++|||+++++++++-++--++++++++++++++----+++-+++++
    REV:    ggagacaaagag---uggcggaaacggaggcgggggagaagagaaagagcugggag
	
	caccuuucucgucugcgucuucucaguauggcggguccuuuuuucuuucuacuguuuuuucaugccucuucuucuuucgcuuuuuuguugaugagggucgagaaagagaagagggggcggaggcaaaggcggugagaaacagagggagacggaagaugagguagaggucggcgacgaagucgcugucgccaucgcagucagcggaaccagagcgacggcagggcggccgccgcuaccgucggcggagccagucacggcggcggcgucgcugccgcccucgccguuggcg
	.(((((((((((((.(((((.(((........))).(((((((((((...(((((((((((.((((((((((((((((((((((........))))).)))....))))))))))))))..)).))))))))))))))).))))).)))))..))))))))..)))))(((((((...))))))).((((.((((.....)))).........((((((((((((((((((((..((((.(((.......)))))))..)))))).....)))))))).))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig10437.225.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-0.459509333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgucu-ucucaguauggcggguccuuuuuucuuucu-acuguuuuu-uca-ugccucuucuucuu----ucg-cuuuu
            ++-+++|+++++------++--+++++++---+++++|+++++++++|++-|++++++++++++++||||+++|+++++
            ++-+++-+++++-----|++--+++++++-||+++++-+++++++++-++--++++++++++++++----+++-+++++
    REV:    uggagauggaguagaag-gcagagggagac--aaagaguggcggaaacggaggcgggggagaagagaaagagcugggag
	
	ugcgucuucucaguauggcggguccuuuuuucuuucuacuguuuuuucaugccucuucuucuuucgcuuuuuuguugaugagggucgagaaagagaagagggggcggaggcaaaggcggugagaaacagagggagacggaagaugagguagaggucggcgacgaagucgcugucgccaucgcagucagcggaaccagagcgacggcagggcggccgccgcuaccgucggcggagccagucacggcggcggcgucgcugccgcccucgccguuggcg
	.((.((((((((......((..(((((((...((((((((((((((((.((((((((((((((((((((((........))))).)))....))))))))))))))..)).))))))))).))))).)))))))..)).....))))).))).))(((((((...))))))).((((.((((.....)))).........((((((((((((((((((((..((((.(((.......)))))))..)))))).....)))))))).))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig10437.225.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.14	MeanVal:	-0.437345500000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgucuucucaguauggcggguccuuuuuucuuucu-acuguuuuu-uca-ugccucuucuucuu----ucg-cuuuu
            +++++++---------++--+++++++---+++++|+++++++++|++-|++++++++++++++||||+++|+++++
            +++++++|||||||||++--+++++++-||+++++-+++++++++-++--++++++++++++++----+++-+++++
    REV:    guagaag---------gcagagggagac--aaagaguggcggaaacggaggcgggggagaagagaaagagcugggag
	
	ugcgucuucucaguauggcggguccuuuuuucuuucuacuguuuuuucaugccucuucuucuuucgcuuuuuuguugaugagggucgagaaagagaagagggggcggaggcaaaggcggugagaaacagagggagacggaagaugagguagaggucggcgacgaagucgcugucgccaucgcagucagcggaaccagagcgacggcagggcggccgccgcuaccgucggcggagccagucacggcggcggcgucgcugccgcccucgccguuggcg
	..(((((((.........((..(((((((...((((((((((((((((.((((((((((((((((((((((........))))).)))....))))))))))))))..)).))))))))).))))).)))))))..))))))))).(((...((((((((((...)))))))..))).((((.....)))).)))...((((((((((((((((((((((..((((.(((.......)))))))..)))))).....)))))))).)))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig10437.225.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.14	MeanVal:	-0.437345500000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgucuucucaguauggcggguccuuuuuucuuucu-acuguuuuu-uca-ugccucuucuucuu----ucg-cuuuu
            +++++++---------++--+++++++---+++++|+++++++++|++-|++++++++++++++||||+++|+++++
            +++++++|||||||||++--+++++++-||+++++-+++++++++-++--++++++++++++++----+++-+++++
    REV:    guagaag---------gcagagggagac--aaagaguggcggaaacggaggcgggggagaagagaaagagcugggag
	
	ugcgucuucucaguauggcggguccuuuuuucuuucuacuguuuuuucaugccucuucuucuuucgcuuuuuuguugaugagggucgagaaagagaagagggggcggaggcaaaggcggugagaaacagagggagacggaagaugagguagaggucggcgacgaagucgcugucgccaucgcagucagcggaaccagagcgacggcagggcggccgccgcuaccgucggcggagccagucacggcggcggcgucgcugccgcccucgccguuggcg
	..(((((((.........((..(((((((...((((((((((((((((.((((((((((((((((((((((........))))).)))....))))))))))))))..)).))))))))).))))).)))))))..))))))))).(((...((((((((((...)))))))..))).((((.....)))).)))....(((((((((((((((((((((..((((.(((.......)))))))..)))))).....)))))))).)))))))...

##################################################

##################################################
>Contig10437.242.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.14	MeanVal:	-0.430893166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggguccuuuuuucuuucu-acuguuuuu-uca-ugccucuucuucuu----ucg-cuuuu
            ++--+++++++---+++++|+++++++++|++-|++++++++++++++||||+++|+++++
            ++--+++++++-||+++++-+++++++++-++--++++++++++++++----+++-+++++
    REV:    gcagagggagac--aaagaguggcggaaacggaggcgggggagaagagaaagagcugggag
	
	gcggguccuuuuuucuuucuacuguuuuuucaugccucuucuucuuucgcuuuuuuguugaugagggucgagaaagagaagagggggcggaggcaaaggcggugagaaacagagggagacggaagaugagguagaggucggcgacgaagucgcugucgccaucgcagucagcggaaccagagcgacggcagggcggccgccgcuaccgucggcggagccagucacggcggcggcgucgcugccgcccucgccguugg
	.((..(((((((...((((((((((((((((.((((((((((((((((((((((........))))).)))....))))))))))))))..)).))))))))).))))).)))))))..))........(((...((((((((((...)))))))..))).((((.....)))).)))....(((((((((((((((((((((..((((.(((.......)))))))..)))))).....)))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10437.370.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-2.04418766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgacggc-agggcggc-----cgccgcuaccgucggc
            +++++++|++++++++|||||++++++--++++-+++
            +++++++-++++++++-----++++++--++++|+++
    REV:    guugccgcucccgccgucgcugcggcggcggca-cug
	
	agguagaggucggcgacgaagucgcugucgccaucgcagucagcggaaccagagcgacggcagggcggccgccgcuaccgucggcggagccagucacggcggcggcgucgcugccgcccucgccguugg
	.(((...((((((((((...)))))))..))).((((.....)))).)))....(((((((((((((((((((((..((((.(((.......)))))))..)))))).....)))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10437.376.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-2.04418766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgacggc-agggcggc-----cgccgcuaccgucggc
            +++++++|++++++++|||||++++++--++++-+++
            +++++++-++++++++-----++++++--++++|+++
    REV:    guugccgcucccgccgucgcugcggcggcggca-cug
	
	aggucggcgacgaagucgcugucgccaucgcagucagcggaaccagagcgacggcagggcggccgccgcuaccgucggcggagccagucacggcggcggcgucgcugccgcccucgccguugg
	.(((.(((((((.......))))))).((((.....)))).)))....(((((((((((((((((((((..((((.(((.......)))))))..)))))).....)))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10437.379.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-2.243271	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacggc-agggcggc-----cgccgcuaccgucggc
            ++++++|++++++++|||||++++++--++++-+++
            ++++++-++++++++-----++++++--++++|+++
    REV:    uugccgcucccgccgucgcugcggcggcggca-cug
	
	ucggcgacgaagucgcugucgccaucgcagucagcggaaccagagcgacggcagggcggccgccgcuaccgucggcggagccagucacggcggcggcgucgcugccgcccucgccguuggcg
	.(((((((...))))))).((((.((((.....)))).........((((((((((((((((((((..((((.(((.......)))))))..)))))).....)))))))).))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig10437.390.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-2.04418766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgacggc-agggcggc-----cgccgcuaccgucggc
            +++++++|++++++++|||||++++++--++++-+++
            +++++++-++++++++-----++++++--++++|+++
    REV:    guugccgcucccgccgucgcugcggcggcggca-cug
	
	gucgcugucgccaucgcagucagcggaaccagagcgacggcagggcggccgccgcuaccgucggcggagccagucacggcggcggcgucgcugccgcccucgccguugg
	.((((((..((....))...))))))........(((((((((((((((((((((..((((.(((.......)))))))..)))))).....)))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10437.397.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-2.243271	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacggc-agggcggc-----cgccgcuaccgucggc
            ++++++|++++++++|||||++++++--++++-+++
            ++++++-++++++++-----++++++--++++|+++
    REV:    uugccgcucccgccgucgcugcggcggcggca-cug
	
	ucgccaucgcagucagcggaaccagagcgacggcagggcggccgccgcuaccgucggcggagccagucacggcggcggcgucgcugccgcccucgccguuggcg
	.((((.((((.....)))).........((((((((((((((((((((..((((.(((.......)))))))..)))))).....)))))))).))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig10437.402.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-2.04418766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgacggc-agggcggc-----cgccgcuaccgucggc
            +++++++|++++++++|||||++++++--++++-+++
            +++++++-++++++++-----++++++--++++|+++
    REV:    guugccgcucccgccgucgcugcggcggcggca-cug
	
	aucgcagucagcggaaccagagcgacggcagggcggccgccgcuaccgucggcggagccagucacggcggcggcgucgcugccgcccucgccguugg
	.((((.....))))........(((((((((((((((((((((..((((.(((.......)))))))..)))))).....)))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10465.988.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.80	MeanVal:	0.161635833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagguaguugggaguuggggguggugaguagcu
            +++++++---++++-+++++--++-++++++++
            +++++++|||++++|+++++--++-++++++++
    REV:    cucuauc---ucuc-aucucugucucucgucgg
	
	agagguaguugggaguuggggguggugaguagcuggguucuugggguaacggucgaggagccaauuguguaguucaugguugcagaggcugcucucugucucuacucucuaucucc
	.(((((((...((((.(((((..((.((((((((.(((((((.((.......)).))))))).((..((.....))..))......)))))))).))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10508.700.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	-1.75014583333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccugaagguc--gcu----uccuguucuucagcugucuu
            +++-++++++-||++-||||+++++++-+++-++++++++
            +++|++++++---++-----+++++++|+++-++++++++
    REV:    cgg-cuuccgaauuguucuuaggguaa-aagacggcagag
	
	agccugaaggucgcuuccuguucuucagcugucuugagcgagacggcagaaaaugggauucuuguuaagccuucggcc
	.(((.((((((.((.(((((((.(((.((((((((....)))))))).)))))))))).....))...))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10508.705.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	-2.372244	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagguc--gcu----uccuguucuucagcugucuu
            ++++++-||++-||||+++++++-+++-++++++++
            ++++++---++-----+++++++|+++-++++++++
    REV:    cuuccgaauuguucuuaggguaa-aagacggcagag
	
	gaaggucgcuuccuguucuucagcugucuugagcgagacggcagaaaaugggauucuuguuaagccuucg
	((((((.((.(((((((.(((.((((((((....)))))))).)))))))))).....))...)))))).

##################################################

##################################################
>Contig10538.1015.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	1.32995416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaag-aaaaaggccccccaaaaaaggcccggaacccc
            +++++|+++++++++++++----++++-++++--++++
            +++++-+++++++++++++-|||++++|++++--++++
    REV:    uuuucuuuuuuuuggggggg---uuuu-ggccgcgggg
	
	gguuuuccccccaaaacagggggaaaaaccaggaaaaaaaaauuggaaagaaaaaggccccccaaaaaaggcccggaaccccgaaaaaaaggggcgccgguuuuggggggguuuuuuuucuuuua
	((((((.(((((......))))).))))))...............((((((((((((((((((....((((.((((..((((........))))..)))))))).))))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig10538.1059.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	1.32995416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaag-aaaaaggccccccaaaaaaggcccggaacccc
            +++++|+++++++++++++----++++-++++--++++
            +++++-+++++++++++++-|||++++|++++--++++
    REV:    uuuucuuuuuuuuggggggg---uuuu-ggccgcgggg
	
	ggaaagaaaaaggccccccaaaaaaggcccggaaccccgaaaaaaaggggcgccgguuuuggggggguuuuuuuucuuuua
	.((((((((((((((((((....((((.((((..((((........))))..)))))))).))))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig10538.917.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	1.32995416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaag-aaaaaggccccccaaaaaaggcccggaacccc
            +++++|+++++++++++++----++++-++++--++++
            +++++-+++++++++++++-|||++++|++++--++++
    REV:    uuuucuuuuuuuuggggggg---uuuu-ggccgcgggg
	
	gucgggcguucggguugggggaaguugccccccuauaggggggucgaauucaaaauacuccuggcccguucuuuuuccccccguaaggggggaaaacggguuuuccccccaaaacagggggaaaaaccaggaaaaaaaaauuggaaagaaaaaggccccccaaaaaaggcccggaaccccgaaaaaaaggggcgccgguuuuggggggguuuuuuuucuuuuaucgaa
	.((((.....(((((..((((...(((((((((....)))))).)))..........))))..)))))((((((((((((((....))))))))))..((((((.(((((......))))).)))))).))))..........((((((((((((((((((....((((.((((..((((........))))..)))))))).))))))))))))).))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig10538.927.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	1.32995416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaag-aaaaaggccccccaaaaaaggcccggaacccc
            +++++|+++++++++++++----++++-++++--++++
            +++++-+++++++++++++-|||++++|++++--++++
    REV:    uuuucuuuuuuuuggggggg---uuuu-ggccgcgggg
	
	cggguugggggaaguugccccccuauaggggggucgaauucaaaauacuccuggcccguucuuuuuccccccguaaggggggaaaacggguuuuccccccaaaacagggggaaaaaccaggaaaaaaaaauuggaaagaaaaaggccccccaaaaaaggcccggaaccccgaaaaaaaggggcgccgguuuuggggggguuuuuuuucuuuuaucgaagagagaaca
	.((((..((((...(((((((((....)))))).)))..........))))..))))(((((((((((((((....))))))).....((((((.(((((......))))).))))))...............((((((((((((((((((....((((.((((..((((........))))..)))))))).))))))))))))).)))))......)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10538.927.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	1.32995416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaag-aaaaaggccccccaaaaaaggcccggaacccc
            +++++|+++++++++++++----++++-++++--++++
            +++++-+++++++++++++-|||++++|++++--++++
    REV:    uuuucuuuuuuuuggggggg---uuuu-ggccgcgggg
	
	cggguugggggaaguugccccccuauaggggggucgaauucaaaauacuccuggcccguucuuuuuccccccguaaggggggaaaacggguuuuccccccaaaacagggggaaaaaccaggaaaaaaaaauuggaaagaaaaaggccccccaaaaaaggcccggaaccccgaaaaaaaggggcgccgguuuuggggggguuuuuuuucuuuuaucgaagagagaaca
	.((((..((((...(((((((((....)))))).)))..........))))..))))(((((((((((((((....)))))))...((((((((.(((((......))))).))))))...............((((((((((((((((((....((((.((((..((((........))))..)))))))).))))))))))))).)))))..))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10538.937.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	1.32995416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaag-aaaaaggccccccaaaaaaggcccggaacccc
            +++++|+++++++++++++----++++-++++--++++
            +++++-+++++++++++++-|||++++|++++--++++
    REV:    uuuucuuuuuuuuggggggg---uuuu-ggccgcgggg
	
	gaaguugccccccuauaggggggucgaauucaaaauacuccuggcccguucuuuuuccccccguaaggggggaaaacggguuuuccccccaaaacagggggaaaaaccaggaaaaaaaaauuggaaagaaaaaggccccccaaaaaaggcccggaaccccgaaaaaaaggggcgccgguuuuggggggguuuuuuuucuuuua
	(((.(((((((((....)))))).))).))).......(((((((((((....(((((((((....)))))))))))))).((((((((.......))))))))..))))))...........((((((((((((((((((....((((.((((..((((........))))..)))))))).))))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig10538.939.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	1.32995416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaag-aaaaaggccccccaaaaaaggcccggaacccc
            +++++|+++++++++++++----++++-++++--++++
            +++++-+++++++++++++-|||++++|++++--++++
    REV:    uuuucuuuuuuuuggggggg---uuuu-ggccgcgggg
	
	aguugccccccuauaggggggucgaauucaaaauacuccuggcccguucuuuuuccccccguaaggggggaaaacggguuuuccccccaaaacagggggaaaaaccaggaaaaaaaaauuggaaagaaaaaggccccccaaaaaaggcccggaaccccgaaaaaaaggggcgccgguuuuggggggguuuuuuuucuuuuaucgaagagagaaca
	.(((.((((((....))))))((((...........(((((((((((....(((((((((....)))))))))))))).((((((((.......))))))))..))))))...........((((((((((((((((((....((((.((((..((((........))))..)))))))).))))))))))))).))))).))))......))).

##################################################

##################################################
>Contig10538.942.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	1.32995416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaag-aaaaaggccccccaaaaaaggcccggaacccc
            +++++|+++++++++++++----++++-++++--++++
            +++++-+++++++++++++-|||++++|++++--++++
    REV:    uuuucuuuuuuuuggggggg---uuuu-ggccgcgggg
	
	ugccccccuauaggggggucgaauucaaaauacuccuggcccguucuuuuuccccccguaaggggggaaaacggguuuuccccccaaaacagggggaaaaaccaggaaaaaaaaauuggaaagaaaaaggccccccaaaaaaggcccggaaccccgaaaaaaaggggcgccgguuuuggggggguuuuuuuucuuuuaucga
	.(((((((....)))))))(((...........(((((((((((....(((((((((....)))))))))))))).((((((((.......))))))))..))))))...........((((((((((((((((((....((((.((((..((((........))))..)))))))).))))))))))))).))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig10538.959.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	1.32995416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaag-aaaaaggccccccaaaaaaggcccggaacccc
            +++++|+++++++++++++----++++-++++--++++
            +++++-+++++++++++++-|||++++|++++--++++
    REV:    uuuucuuuuuuuuggggggg---uuuu-ggccgcgggg
	
	gucgaauucaaaauacuccuggcccguucuuuuuccccccguaaggggggaaaacggguuuuccccccaaaacagggggaaaaaccaggaaaaaaaaauuggaaagaaaaaggccccccaaaaaaggcccggaaccccgaaaaaaaggggcgccgguuuuggggggguuuuuuuucuuuuaucgaa
	.((((...........(((((((((((....(((((((((....)))))))))))))).((((((((.......))))))))..))))))...........((((((((((((((((((....((((.((((..((((........))))..)))))))).))))))))))))).))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig10538.964.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	1.32995416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaag-aaaaaggccccccaaaaaaggcccggaacccc
            +++++|+++++++++++++----++++-++++--++++
            +++++-+++++++++++++-|||++++|++++--++++
    REV:    uuuucuuuuuuuuggggggg---uuuu-ggccgcgggg
	
	auucaaaauacuccuggcccguucuuuuuccccccguaaggggggaaaacggguuuuccccccaaaacagggggaaaaaccaggaaaaaaaaauuggaaagaaaaaggccccccaaaaaaggcccggaaccccgaaaaaaaggggcgccgguuuuggggggguuuuuuuucuuuuaucgaag
	.(((.......(((((((((((....(((((((((....)))))))))))))).((((((((.......))))))))..))))))...........((((((((((((((((((....((((.((((..((((........))))..)))))))).))))))))))))).)))))...))).

##################################################

##################################################
>Contig10538.974.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	1.32995416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaag-aaaaaggccccccaaaaaaggcccggaacccc
            +++++|+++++++++++++----++++-++++--++++
            +++++-+++++++++++++-|||++++|++++--++++
    REV:    uuuucuuuuuuuuggggggg---uuuu-ggccgcgggg
	
	cuccuggcccguucuuuuuccccccguaaggggggaaaacggguuuuccccccaaaacagggggaaaaaccaggaaaaaaaaauuggaaagaaaaaggccccccaaaaaaggcccggaaccccgaaaaaaaggggcgccgguuuuggggggguuuuuuuucuuuua
	.(((((((((((....(((((((((....)))))))))))))).((((((((.......))))))))..))))))...........((((((((((((((((((....((((.((((..((((........))))..)))))))).))))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig10538.983.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	1.32995416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaag-aaaaaggccccccaaaaaaggcccggaacccc
            +++++|+++++++++++++----++++-++++--++++
            +++++-+++++++++++++-|||++++|++++--++++
    REV:    uuuucuuuuuuuuggggggg---uuuu-ggccgcgggg
	
	cguucuuuuuccccccguaaggggggaaaacggguuuuccccccaaaacagggggaaaaaccaggaaaaaaaaauuggaaagaaaaaggccccccaaaaaaggcccggaaccccgaaaaaaaggggcgccgguuuuggggggguuuuuuuucuuuuaucgaagagagaaca
	.(((((((((((((((....))))))).....((((((.(((((......))))).))))))...............((((((((((((((((((....((((.((((..((((........))))..)))))))).))))))))))))).)))))......)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10538.983.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	1.32995416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaag-aaaaaggccccccaaaaaaggcccggaacccc
            +++++|+++++++++++++----++++-++++--++++
            +++++-+++++++++++++-|||++++|++++--++++
    REV:    uuuucuuuuuuuuggggggg---uuuu-ggccgcgggg
	
	cguucuuuuuccccccguaaggggggaaaacggguuuuccccccaaaacagggggaaaaaccaggaaaaaaaaauuggaaagaaaaaggccccccaaaaaaggcccggaaccccgaaaaaaaggggcgccgguuuuggggggguuuuuuuucuuuuaucgaagagagaaca
	.(((((((((((((((....)))))))...((((((((.(((((......))))).))))))...............((((((((((((((((((....((((.((((..((((........))))..)))))))).))))))))))))).)))))..))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10538.988.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.40	MeanVal:	1.32995416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaag-aaaaaggccccccaaaaaaggcccggaacccc
            +++++|+++++++++++++----++++-++++--++++
            +++++-+++++++++++++-|||++++|++++--++++
    REV:    uuuucuuuuuuuuggggggg---uuuu-ggccgcgggg
	
	uuuuuccccccguaaggggggaaaacggguuuuccccccaaaacagggggaaaaaccaggaaaaaaaaauuggaaagaaaaaggccccccaaaaaaggcccggaaccccgaaaaaaaggggcgccgguuuuggggggguuuuuuuucuuuua
	.((((((((((....))))))))))..((((((.(((((......))))).))))))...............((((((((((((((((((....((((.((((..((((........))))..)))))))).))))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig10543.617.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-1.97954833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcugggggauuucucguuucggggggggggg---gguu
            +++-+++++----+++-+++++++++++++++|||++++
            +++-+++++--||+++-+++++++++++++++---++++
    REV:    gugccccccgc--ggggggggcuccccccccuauuucaa
	
	acgcugggggauuucucguuucggggggggggggguucgcuccauuuuuucggggaaaauuuuucucuggggggcccaacccgggggaaaaacaccaacuuuauccccccccucggggggggcgccccccgugg
	.(((.(((((....(((.(((((((((((((((((((..((((........))))....((((((((((((........)))))))))))).....))))...))))))))))))))).)))..))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig10543.622.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.92533333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggauuucucguuucggggggggggg---gguu
            +++++----+++-+++++++++++++++|||++++
            +++++---|+++-+++++++++++++++---++++
    REV:    ccccccgc-ggggggggcuccccccccuauuucaa
	
	gggggauuucucguuucggggggggggggguucgcuccauuuuuucggggaaaauuuuucucuggggggcccaacccgggggaaaaacaccaacuuuauccccccccucggggggggcgccccccg
	(((((....(((.(((((((((((((((((((..((((........))))....((((((((((((........)))))))))))).....))))...))))))))))))))).)))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig10564.498.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	-2.30893216666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccgucgcggaaa---cagucccgguggu-ugug
            +++++++-++++-|||++-+++++++++-|++++
            +++++++-++++----++-+++++++++--++++
    REV:    cggcggcacuuuaaaagugggggucgucuuauac
	
	ccaaaccggacggugcucgaagcauugcuacuugcuguaccgaucuugauuuggggacuugcaaagcggacggcggccgucgcggaaacagucccggugguugugagugucauauucugcugggggugaaaauuucacggcggcgagcggcgagcggcgucucagaucgacguaauggcguugaacugaauuugguuugu
	.((((((.((((.((((((..((.(((((..((((.((.((((.......))))..))..)))))))))......(((((((.((((.((.(((((((((.((((.....))))..))))))))).))....)))).)))))))..))..)))))).))))((((.(((((((....))))))).))))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig10564.506.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	-2.30893216666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccgucgcggaaa---cagucccgguggu-ugug
            +++++++-++++-|||++-+++++++++-|++++
            +++++++-++++----++-+++++++++--++++
    REV:    cggcggcacuuuaaaagugggggucgucuuauac
	
	gacggugcucgaagcauugcuacuugcuguaccgaucuugauuuggggacuugcaaagcggacggcggccgucgcggaaacagucccggugguugugagugucauauucugcugggggugaaaauuucacggcggcgagcggcgagcggcgucucagaucgacguaauggcguugaacugaa
	((((.((((((..((.(((((..((((.((.((((.......))))..))..)))))))))......(((((((.((((.((.(((((((((.((((.....))))..))))))))).))....)))).)))))))..))..)))))).))))((((.(((((((....))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig10564.524.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	-2.30893216666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccgucgcggaaa---cagucccgguggu-ugug
            +++++++-++++-|||++-+++++++++-|++++
            +++++++-++++----++-+++++++++--++++
    REV:    cggcggcacuuuaaaagugggggucgucuuauac
	
	gcuacuugcuguaccgaucuugauuuggggacuugcaaagcggacggcggccgucgcggaaacagucccggugguugugagugucauauucugcugggggugaaaauuucacggcggcgagcggcgagcggcgucucagaucgacguaauggcguugaacugaa
	((..((((((((.(((.(((...((((........))))..))))))..(((((((.((((.((.(((((((((.((((.....))))..))))))))).))....)))).)))))))..))))))))..))...((((.(((((((....))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig10564.573.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	-2.30893216666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccgucgcggaaa---cagucccgguggu-ugug
            +++++++-++++-|||++-+++++++++-|++++
            +++++++-++++----++-+++++++++--++++
    REV:    cggcggcacuuuaaaagugggggucgucuuauac
	
	gccgucgcggaaacagucccggugguugugagugucauauucugcugggggugaaaauuucacggcggcgagcggcgagcggcgucucagaucgacguaauggcguugaacugaauuugguuuguuugua
	(((((((.((((.((.(((((((((.((((.....))))..))))))))).))....)))).))))))).....((((((((((..((((.(((((((....))))))).))))...))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10574.681.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.80	MeanVal:	0.0602774999999997	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaucaaggaacggauu--cagacugguugga
            ++++++-----++++++||++++++++++-++
            ++++++----|++++++--++++++++++-++
    REV:    cuuaguagua-gcuuggacgucugaccaaacu
	
	ggaucaaggaacggauucagacugguuggaccggucaaaccagucugcagguucgaugaugauucu
	((((((.....((((((((((((((((.((....)).))))))))))..))))))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig1063.293.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	-1.80248716666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccacugcugccguugcug--aggcu-----gcucuggcugcugc
            +++++++++++++--++-||+++++|||||++--++++-++-++
            +++++++++++++--++---+++++-----++--++++-++-++
    REV:    gguggcggcggcggugaacauucggacuguuggagccgccgucg
	
	auagcgguagccgccgccacugcugccguugcugaggcugcucuggcugcugcccaggcugccgccgagguugucaggcuuacaaguggcggcggcggugggaggaguguugcaucgccgcagguugccgggagccaccgccgguacgcugaggcguuugccgcggucaggauucaguccgcauuucguggcuaucuggcuag
	.(((((((((((((..(((((((((((((..((.(((((((..((((.((.((....)).)).))))..)).....)))))...))..)))))))))))))...((.(((.(((.((((.(((((.(((((.........))))))).))).))))..))).))).)).((((...)))).......)))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig1063.293.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	-1.80248716666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccacugcugccguugcug--aggcu-----gcucuggcugcugc
            +++++++++++++--++-||+++++|||||++--++++-++-++
            +++++++++++++--++---+++++-----++--++++-++-++
    REV:    gguggcggcggcggugaacauucggacuguuggagccgccgucg
	
	auagcgguagccgccgccacugcugccguugcugaggcugcucuggcugcugcccaggcugccgccgagguugucaggcuuacaaguggcggcggcggugggaggaguguugcaucgccgcagguugccgggagccaccgccgguacgcugaggcguuugccgcggucaggauucaguccgcauuucguggcuaucuggcuag
	.(((((((((((((..(((((((((((((..((.(((((((..((((.((.((....)).)).))))..)).....)))))...))..)))))))))))))...((.(((.(((.((((.(((..((((((.........))))))..))).))))..))).))).)).((((...)))).......)))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig10652.553.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.2702825	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuc-ugcug-ag-gucc-cagacguuuaaccuucuaucgucggc
            ++++|+++++|++|+++-|+++++---------++++++++++++
            ++++-+++++-++-+++--+++++|||||||||++++++++++++
    REV:    uaagaacgaugucguagaagucug---------agauggcagccg
	
	gauucugcugaggucccagacguuuaaccuucuaucgucggcagaggaugccagcacgguuucuucauuaggauuccauuccacuuggaacacuucuucugugugaccgcuuaagacgugaagagguguuuccauuuuucguaagucaaaaaggccgacgguagagucugaagaugcuguagcaagaaug
	.((((((((((((((.(((((.........((((((((((((.(((((.(((.....))).)))))....(((......)))...(((((((((((((((((.(((....)))..))).))))))))))).)))...................)))))))))))))))))..))).)).))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig10652.565.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.15	MeanVal:	1.7885	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucccagacguuuaacc-uucuaucgucggc
            ++--+++-+++++----|+++++++++++++
            ++--+++|+++++-----+++++++++++++
    REV:    cgauguc-guagaagucugagauggcagccg
	
	gucccagacguuuaaccuucuaucgucggcagaggaugccagcacgguuucuucauuaggauuccauuccacuuggaacacuucuucugugugaccgcuuaagacgugaagagguguuuccauuuuucguaagucaaaaaggccgacgguagagucugaagaugcuguagca
	((..(((.(((((....(((((((((((((.(((((.(((.....))).)))))....(((......)))...(((((((((((((((((.(((....)))..))).))))))))))).)))...................))))))))))))).....))))))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig10666.252.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaacggagcug--cugcuuccuccu----ugcucauuucc-----guuaaaguugggguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++---+++-||++-+++++++++||||+++++-+++++|||||+++----++-+++++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            ++++++-||+++---++-+++++++++----+++++-+++++-----+++---|++-+++++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    ggguugg--ugaagaggaggaggaggagaaaacgaggagaggguugacgggag-ggguucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	agaggagcugaacgcuggcccaggugagcaauccggccaauccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacuuggggagggcaguugggagaggagcaaaagaggaggaggaggagaagugguugggaauugaacagaugaucggagguugggagauggagaaguagcgcaucauugcucuucuccuucgucaguucgaucg
	.((.(((((((..(((.((....)).)))..(((((((...((((((((......))))))))((((...((((((((((....(((((((((....))))))..))).....)))))...((((((...(((.((.((((((((((((((.((((((((....((.(((((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))))).))...))).....))))).)))))....))))))))).))...))).))))))...)))))....))))...))))))).((.(((((((.((((......))))))))))).)).)))))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig10666.252.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-0.39846	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaacggagcug--cugcuuccuccu----ugcucauuucc-----guuaaaguugggguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++---+++-||++-+++++++++||||+++++-+++++|||||+++----++-+++++++--|++++++++--++--------++++++-++++
            ++++++-||+++---++-+++++++++----+++++-+++++-----+++---|++-+++++++---++++++++--++-----|||++++++-++++
    REV:    ggguugg--ugaagaggaggaggaggagaaaacgaggagaggguugacgggag-ggguucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	agaggagcugaacgcuggcccaggugagcaauccggccaauccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacuuggggagggcaguugggagaggagcaaaagaggaggaggaggagaagugguugggaauugaacagaugaucggagguugggagauggagaaguagcgcaucauugcucuucuccuucgucaguucgaucg
	.((.(((((((..(((.((....)).)))..(((((((...((((((((......))))))))((((...((((((((((....(((((((((....))))))..))).....)))))...((((((...(((.((.((((((((((((((.((((((((....((.(((((((..((((((((..((........((((((.((((.....)))).)))))).....))..))))))))...))))))).))...))).....))))).)))))....))))))))).))...))).))))))...)))))....))))...))))))).((.(((((((.((((......))))))))))).)).)))))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig10666.256.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaacggagcug--cugcuuccuccu----ugcucauuucc-----guuaaaguugggguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++---+++-||++-+++++++++||||+++++-+++++|||||+++----++-+++++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            ++++++-||+++---++-+++++++++----+++++-+++++-----+++---|++-+++++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    ggguugg--ugaagaggaggaggaggagaaaacgaggagaggguugacgggag-ggguucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	gagcugaacgcuggcccaggugagcaauccggccaauccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacuuggggagggcaguugggagaggagcaaaagaggaggaggaggagaagugguugggaauugaacagaugaucggagguugggagauggagaaguagcgcaucauugcucuucuccuucgucaguucg
	(((((((..(((.((....)).)))..(((((((...((((((((......))))))))((((...((((((((((....(((((((((....))))))..))).....)))))...((((((...(((.((.((((((((((((((.((((((((....((.(((((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))))).))...))).....))))).)))))....))))))))).))...))).))))))...)))))....))))...))))))).((.(((((((.((((......))))))))))).)).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.256.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-0.39846	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaacggagcug--cugcuuccuccu----ugcucauuucc-----guuaaaguugggguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++---+++-||++-+++++++++||||+++++-+++++|||||+++----++-+++++++--|++++++++--++--------++++++-++++
            ++++++-||+++---++-+++++++++----+++++-+++++-----+++---|++-+++++++---++++++++--++-----|||++++++-++++
    REV:    ggguugg--ugaagaggaggaggaggagaaaacgaggagaggguugacgggag-ggguucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	gagcugaacgcuggcccaggugagcaauccggccaauccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacuuggggagggcaguugggagaggagcaaaagaggaggaggaggagaagugguugggaauugaacagaugaucggagguugggagauggagaaguagcgcaucauugcucuucuccuucgucaguucg
	(((((((..(((.((....)).)))..(((((((...((((((((......))))))))((((...((((((((((....(((((((((....))))))..))).....)))))...((((((...(((.((.((((((((((((((.((((((((....((.(((((((..((((((((..((........((((((.((((.....)))).)))))).....))..))))))))...))))))).))...))).....))))).)))))....))))))))).))...))).))))))...)))))....))))...))))))).((.(((((((.((((......))))))))))).)).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.264.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaacggagcug--cugcuuccuccu----ugcucauuucc-----guuaaaguugggguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++---+++-||++-+++++++++||||+++++-+++++|||||+++----++-+++++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            ++++++-||+++---++-+++++++++----+++++-+++++-----+++---|++-+++++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    ggguugg--ugaagaggaggaggaggagaaaacgaggagaggguugacgggag-ggguucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	cgcuggcccaggugagcaauccggccaauccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacuuggggagggcaguugggagaggagcaaaagaggaggaggaggagaagugguugggaauugaacagaugaucggagguugggagauggagaaguagcgcaucauugcucuucuccuucgucaguucgaucgaacc
	.(((.((....)).)))..(((((((...((((((((......))))))))((((...((((((((((....(((((((((....))))))..))).....)))))...((((((...(((.((.((((((((((((((.((((((((....((.(((((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))))).))...))).....))))).)))))....))))))))).))...))).))))))...)))))....))))...))))))).((.(((((((.((((......))))))))))).))....((((....)))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.264.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-0.39846	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaacggagcug--cugcuuccuccu----ugcucauuucc-----guuaaaguugggguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++---+++-||++-+++++++++||||+++++-+++++|||||+++----++-+++++++--|++++++++--++--------++++++-++++
            ++++++-||+++---++-+++++++++----+++++-+++++-----+++---|++-+++++++---++++++++--++-----|||++++++-++++
    REV:    ggguugg--ugaagaggaggaggaggagaaaacgaggagaggguugacgggag-ggguucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	cgcuggcccaggugagcaauccggccaauccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacuuggggagggcaguugggagaggagcaaaagaggaggaggaggagaagugguugggaauugaacagaugaucggagguugggagauggagaaguagcgcaucauugcucuucuccuucgucaguucgaucgaacc
	.(((.((....)).)))..(((((((...((((((((......))))))))((((...((((((((((....(((((((((....))))))..))).....)))))...((((((...(((.((.((((((((((((((.((((((((....((.(((((((..((((((((..((........((((((.((((.....)))).)))))).....))..))))))))...))))))).))...))).....))))).)))))....))))))))).))...))).))))))...)))))....))))...))))))).((.(((((((.((((......))))))))))).))....((((....)))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.269.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            +++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            +++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    cagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	gcccaggugagcaauccggccaauccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacu
	.(((((((((((((.((((....(((((((((......)))))))))..))))....(((((((((((((((((((....)))))).......((((......))))...)))))..))).)))))..))))))))...........)))))(((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.269.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            +++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            +++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    cagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	gcccaggugagcaauccggccaauccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacu
	.(((((((((((((.((((....(((((((((......)))))))))..))))....(((((((((((((((((((....)))))).......((((.....)).))...)))))..))).)))))..))))))))...........)))))(((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.272.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            +++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            +++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    cagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	caggugagcaauccggccaauccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacu
	.((((((((((.((((....(((((((((......)))))))))..))))....(((((((((((((((((((....)))))).......((((......))))...)))))..))).)))))..))))))))))(((.......))).(((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.272.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            +++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            +++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    cagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	caggugagcaauccggccaauccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacu
	.((((((((((.((((....(((((((((......)))))))))..))))....(((((((((((((((((((....)))))).......((((.....)).))...)))))..))).)))))..))))))))))(((.......))).(((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.273.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaacggagcug--cugcuuccuccu----ugcucauuucc-----guuaaaguugggguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++---+++-||++-+++++++++||||+++++-+++++|||||+++----++-+++++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            ++++++-||+++---++-+++++++++----+++++-+++++-----+++---|++-+++++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    ggguugg--ugaagaggaggaggaggagaaaacgaggagaggguugacgggag-ggguucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	aggugagcaauccggccaauccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacuuggggagggcaguugggagaggagcaaaagaggaggaggaggagaagugguugggaauugaacagaugaucggagguugggagauggagaaguagcgcaucauugcucuucuccuucgucaguucgaucg
	.(((((((..(((((((...((((((((......))))))))((((...((((((((((....(((((((((....))))))..))).....)))))...((((((...(((.((.((((((((((((((.((((((((....((.(((((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))))).))...))).....))))).)))))....))))))))).))...))).))))))...)))))....))))...))))))).((.(((((((.((((......))))))))))).))....)))).))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.273.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-0.39846	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaacggagcug--cugcuuccuccu----ugcucauuucc-----guuaaaguugggguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++---+++-||++-+++++++++||||+++++-+++++|||||+++----++-+++++++--|++++++++--++--------++++++-++++
            ++++++-||+++---++-+++++++++----+++++-+++++-----+++---|++-+++++++---++++++++--++-----|||++++++-++++
    REV:    ggguugg--ugaagaggaggaggaggagaaaacgaggagaggguugacgggag-ggguucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	aggugagcaauccggccaauccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacuuggggagggcaguugggagaggagcaaaagaggaggaggaggagaagugguugggaauugaacagaugaucggagguugggagauggagaaguagcgcaucauugcucuucuccuucgucaguucgaucg
	.(((((((..(((((((...((((((((......))))))))((((...((((((((((....(((((((((....))))))..))).....)))))...((((((...(((.((.((((((((((((((.((((((((....((.(((((((..((((((((..((........((((((.((((.....)))).)))))).....))..))))))))...))))))).))...))).....))))).)))))....))))))))).))...))).))))))...)))))....))))...))))))).((.(((((((.((((......))))))))))).))....)))).))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.277.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaacggagcug--cugcuuccuccu----ugcucauuucc-----guuaaaguugggguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++---+++-||++-+++++++++||||+++++-+++++|||||+++----++-+++++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            ++++++-||+++---++-+++++++++----+++++-+++++-----+++---|++-+++++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    ggguugg--ugaagaggaggaggaggagaaaacgaggagaggguugacgggag-ggguucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	gagcaauccggccaauccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacuuggggagggcaguugggagaggagcaaaagaggaggaggaggagaagugguugggaauugaacagaugaucggagguugggagauggagaaguagcgcaucauugcucuucuccuucgucaguucg
	((((..(((((((...((((((((......))))))))((((...((((((((((....(((((((((....))))))..))).....)))))...((((((...(((.((.((((((((((((((.((((((((....((.(((((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))))).))...))).....))))).)))))....))))))))).))...))).))))))...)))))....))))...))))))).((.(((((((.((((......))))))))))).))....)))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.277.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-0.39846	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaacggagcug--cugcuuccuccu----ugcucauuucc-----guuaaaguugggguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++---+++-||++-+++++++++||||+++++-+++++|||||+++----++-+++++++--|++++++++--++--------++++++-++++
            ++++++-||+++---++-+++++++++----+++++-+++++-----+++---|++-+++++++---++++++++--++-----|||++++++-++++
    REV:    ggguugg--ugaagaggaggaggaggagaaaacgaggagaggguugacgggag-ggguucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	gagcaauccggccaauccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacuuggggagggcaguugggagaggagcaaaagaggaggaggaggagaagugguugggaauugaacagaugaucggagguugggagauggagaaguagcgcaucauugcucuucuccuucgucaguucg
	((((..(((((((...((((((((......))))))))((((...((((((((((....(((((((((....))))))..))).....)))))...((((((...(((.((.((((((((((((((.((((((((....((.(((((((..((((((((..((........((((((.((((.....)))).)))))).....))..))))))))...))))))).))...))).....))))).)))))....))))))))).))...))).))))))...)))))....))))...))))))).((.(((((((.((((......))))))))))).))....)))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.282.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaacggagcug--cugcuuccuccu----ugcucauuucc-----guuaaaguugggguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++---+++-||++-+++++++++||||+++++-+++++|||||+++----++-+++++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            ++++++-||+++---++-+++++++++----+++++-+++++-----+++---|++-+++++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    ggguugg--ugaagaggaggaggaggagaaaacgaggagaggguugacgggag-ggguucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	auccggccaauccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacuuggggagggcaguugggagaggagcaaaagaggaggaggaggagaagugguugggaauugaacagaugaucggagguugggagauggagaaguagcgcaucauugcucuucuccuucgucaguucgaucgaacc
	.(((((((...((((((((......))))))))((((...((((((((((....(((((((((....))))))..))).....)))))...((((((...(((.((.((((((((((((((.((((((((....((.(((((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))))).))...))).....))))).)))))....))))))))).))...))).))))))...)))))....))))...))))))).((.(((((((.((((......))))))))))).))....((((....)))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.282.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-0.39846	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaacggagcug--cugcuuccuccu----ugcucauuucc-----guuaaaguugggguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++---+++-||++-+++++++++||||+++++-+++++|||||+++----++-+++++++--|++++++++--++--------++++++-++++
            ++++++-||+++---++-+++++++++----+++++-+++++-----+++---|++-+++++++---++++++++--++-----|||++++++-++++
    REV:    ggguugg--ugaagaggaggaggaggagaaaacgaggagaggguugacgggag-ggguucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	auccggccaauccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacuuggggagggcaguugggagaggagcaaaagaggaggaggaggagaagugguugggaauugaacagaugaucggagguugggagauggagaaguagcgcaucauugcucuucuccuucgucaguucgaucgaacc
	.(((((((...((((((((......))))))))((((...((((((((((....(((((((((....))))))..))).....)))))...((((((...(((.((.((((((((((((((.((((((((....((.(((((((..((((((((..((........((((((.((((.....)))).)))))).....))..))))))))...))))))).))...))).....))))).)))))....))))))))).))...))).))))))...)))))....))))...))))))).((.(((((((.((((......))))))))))).))....((((....)))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.283.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            +++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            +++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    cagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	uccggccaauccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacu
	.(((((.....(((((((......)))))))(((..(((((..(((((((((((((((((((....)))))).......((((......))))...)))))..))).)))))....)))))..)))......))))).(((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.283.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            +++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            +++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    cagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	uccggccaauccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacu
	.(((((.....(((((((......)))))))(((..(((((..(((((((((((((((((((....)))))).......((((.....)).))...)))))..))).)))))....)))))..)))......))))).(((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.287.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            +++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            +++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    cagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	gccaauccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacu
	.(((((.(((((((......)))))))(((..(((((..(((((((((((((((((((....)))))).......((((......))))...)))))..))).)))))....)))))..)))......))))).(((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.287.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            +++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            +++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    cagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	gccaauccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacu
	.(((((.(((((((......)))))))(((..(((((..(((((((((((((((((((....)))))).......((((.....)).))...)))))..))).)))))....)))))..)))......))))).(((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.291.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaacggagcug--cugcuuccuccu----ugcucauuucc-----guuaaaguugggguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++---+++-||++-+++++++++||||+++++-+++++|||||+++----++-+++++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            ++++++-||+++---++-+++++++++----+++++-+++++-----+++---|++-+++++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    ggguugg--ugaagaggaggaggaggagaaaacgaggagaggguugacgggag-ggguucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	auccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacuuggggagggcaguugggagaggagcaaaagaggaggaggaggagaagugguugggaauugaacagaugaucggagguugggagauggagaaguagcgcaucauugcucuucuccuucgucaguucgaucga
	.(((((((((......)))))))))......((((((((((....(((((((((....))))))..))).....)))))...((((((...(((.((.((((((((((((((.((((((((....((.(((((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))))).))...))).....))))).)))))....))))))))).))...))).))))))...)))))...((((((((..((((..((.(((((((.((((......))))))))))).)).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.291.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-0.39846	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaacggagcug--cugcuuccuccu----ugcucauuucc-----guuaaaguugggguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++---+++-||++-+++++++++||||+++++-+++++|||||+++----++-+++++++--|++++++++--++--------++++++-++++
            ++++++-||+++---++-+++++++++----+++++-+++++-----+++---|++-+++++++---++++++++--++-----|||++++++-++++
    REV:    ggguugg--ugaagaggaggaggaggagaaaacgaggagaggguugacgggag-ggguucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	auccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacuuggggagggcaguugggagaggagcaaaagaggaggaggaggagaagugguugggaauugaacagaugaucggagguugggagauggagaaguagcgcaucauugcucuucuccuucgucaguucgaucga
	.(((((((((......)))))))))......((((((((((....(((((((((....))))))..))).....)))))...((((((...(((.((.((((((((((((((.((((((((....((.(((((((..((((((((..((........((((((.((((.....)))).)))))).....))..))))))))...))))))).))...))).....))))).)))))....))))))))).))...))).))))))...)))))...((((((((..((((..((.(((((((.((((......))))))))))).)).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.293.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            ++++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    ucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	ccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacu
	.(((((((......)))))))(((..(((((..(((((((((((((((((((....)))))).......((((......))))...)))))..))).)))))....)))))..)))...........((((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))))

##################################################

##################################################
>Contig10666.293.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            ++++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    ucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	ccgacggcgauuaaguugucgggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacu
	.(((((((......)))))))(((..(((((..(((((((((((((((((((....)))))).......((((.....)).))...)))))..))).)))))....)))))..)))...........((((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))))

##################################################

##################################################
>Contig10666.314.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            ++++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    ucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	ggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacu
	(((..(((((..(((((((((((((((((((....)))))).......((((......))))...)))))..))).)))))....)))))..)))...........((((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))))

##################################################

##################################################
>Contig10666.314.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            ++++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    ucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	ggaucuggguucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacu
	(((..(((((..(((((((((((((((((((....)))))).......((((.....)).))...)))))..))).)))))....)))))..)))...........((((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))))

##################################################

##################################################
>Contig10666.322.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaacggagcug--cugcuuccuccu----ugcucauuucc-----guuaaaguugggguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++---+++-||++-+++++++++||||+++++-+++++|||||+++----++-+++++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            ++++++-||+++---++-+++++++++----+++++-+++++-----+++---|++-+++++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    ggguugg--ugaagaggaggaggaggagaaaacgaggagaggguugacgggag-ggguucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	guucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacuuggggagggcaguugggagaggagcaaaagaggaggaggaggagaagugguugggaauugaacagaugaucggagguugggagauggagaaguagcgcaucauugcucuucuccuucgucaguucgaucga
	((((((((((....(((((((((....))))))..))).....)))))...((((((...(((.((.((((((((((((((.((((((((....((.(((((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))))).))...))).....))))).)))))....))))))))).))...))).))))))...)))))...((((((((..((((..((.(((((((.((((......))))))))))).)).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.322.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-0.39846	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaacggagcug--cugcuuccuccu----ugcucauuucc-----guuaaaguugggguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++---+++-||++-+++++++++||||+++++-+++++|||||+++----++-+++++++--|++++++++--++--------++++++-++++
            ++++++-||+++---++-+++++++++----+++++-+++++-----+++---|++-+++++++---++++++++--++-----|||++++++-++++
    REV:    ggguugg--ugaagaggaggaggaggagaaaacgaggagaggguugacgggag-ggguucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	guucaggaacaggcucccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacuuggggagggcaguugggagaggagcaaaagaggaggaggaggagaagugguugggaauugaacagaugaucggagguugggagauggagaaguagcgcaucauugcucuucuccuucgucaguucgaucga
	((((((((((....(((((((((....))))))..))).....)))))...((((((...(((.((.((((((((((((((.((((((((....((.(((((((..((((((((..((........((((((.((((.....)))).)))))).....))..))))))))...))))))).))...))).....))))).)))))....))))))))).))...))).))))))...)))))...((((((((..((((..((.(((((((.((((......))))))))))).)).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.338.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            +++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            +++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    cagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	ccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacu
	.(((((((((((.(((((((((..((((......))))...(((((....))))).))))).))))....)))))..))))))(((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.338.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            +++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            +++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    cagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	ccccaauugauguugggaaggaaagggguuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacu
	.(((((((((((.(((((((((..((((.....)).))...(((((....))))).))))).))))....)))))..))))))(((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.365.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0.110837	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucaccuccaacggagcug--cugcuuccuccu----ugcucauuucc-----guuaaaguugggguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++----++++++---+++-||++-+++++++++||||+++++-+++++|||||+++----++-+++++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            ++++----++++++-||+++---++-+++++++++----+++++-+++++-----+++---|++-+++++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    caaguuaaggguugg--ugaagaggaggaggaggagaaaacgaggagaggguugacgggag-ggguucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	guuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacuuggggagggcaguugggagaggagcaaaagaggaggaggaggagaagugguugggaauugaacagaugaucggagguugggagauggagaaguagcgcaucauugcucuucuccuucgucaguucgaucga
	((((....((((((...(((.((.((((((((((((((.((((((((....((.(((((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))))).))...))).....))))).)))))....))))))))).))...))).))))))....))))...((((((((..((((..((.(((((((.((((......))))))))))).)).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.365.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.0992634999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucaccuccaacggagcug--cugcuuccuccu----ugcucauuucc-----guuaaaguugggguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++----++++++---+++-||++-+++++++++||||+++++-+++++|||||+++----++-+++++++--|++++++++--++--------++++++-++++
            ++++----++++++-||+++---++-+++++++++----+++++-+++++-----+++---|++-+++++++---++++++++--++-----|||++++++-++++
    REV:    caaguuaaggguugg--ugaagaggaggaggaggagaaaacgaggagaggguugacgggag-ggguucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	guuucaccuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacuuggggagggcaguugggagaggagcaaaagaggaggaggaggagaagugguugggaauugaacagaugaucggagguugggagauggagaaguagcgcaucauugcucuucuccuucgucaguucgaucga
	((((....((((((...(((.((.((((((((((((((.((((((((....((.(((((((..((((((((..((........((((((.((((.....)))).)))))).....))..))))))))...))))))).))...))).....))))).)))))....))))))))).))...))).))))))....))))...((((((((..((((..((.(((((((.((((......))))))))))).)).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.372.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaacggagcug--cugcuuccuccu----ugcucauuucc-----guuaaaguugggguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++---+++-||++-+++++++++||||+++++-+++++|||||+++----++-+++++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            ++++++-||+++---++-+++++++++----+++++-+++++-----+++---|++-+++++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    ggguugg--ugaagaggaggaggaggagaaaacgaggagaggguugacgggag-ggguucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	cuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacuuggggagggcaguugggagaggagcaaaagaggaggaggaggagaagugguugggaauugaacagaugaucggagguugggagauggagaaguagcgcaucauugcucuucuccuucgucaguucgaucga
	.((((((...(((.((.((((((((((((((.((((((((....((.(((((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))))).))...))).....))))).)))))....))))))))).))...))).))))))...........((((((((..((((..((.(((((((.((((......))))))))))).)).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.372.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-0.39846	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaacggagcug--cugcuuccuccu----ugcucauuucc-----guuaaaguugggguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++---+++-||++-+++++++++||||+++++-+++++|||||+++----++-+++++++--|++++++++--++--------++++++-++++
            ++++++-||+++---++-+++++++++----+++++-+++++-----+++---|++-+++++++---++++++++--++-----|||++++++-++++
    REV:    ggguugg--ugaagaggaggaggaggagaaaacgaggagaggguugacgggag-ggguucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	cuccaacggagcugcugcuuccuccuugcucauuuccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacuuggggagggcaguugggagaggagcaaaagaggaggaggaggagaagugguugggaauugaacagaugaucggagguugggagauggagaaguagcgcaucauugcucuucuccuucgucaguucgaucga
	.((((((...(((.((.((((((((((((((.((((((((....((.(((((((..((((((((..((........((((((.((((.....)))).)))))).....))..))))))))...))))))).))...))).....))))).)))))....))))))))).))...))).))))))...........((((((((..((((..((.(((((((.((((......))))))))))).)).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.406.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            +++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            +++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    cagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	uccguuaaaguugggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacu
	.(((.......))).(((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig10666.419.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguccuug-uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++--|++++++++--++--++----++++++-++++
            ++++++---++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    ucagggugaaggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	ggguccuuguccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaagugggacu
	.((((((..((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..))))))))...))))))

##################################################

##################################################
>Contig10666.427.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	-1.429353	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccgaccgagccugauugaugucgccgccgu
            ++++++++--++--++----++++++-++++
            ++++++++--++--++-|||++++++-++++
    REV:    aggcuggcgaggcauau---uaguggaggcg
	
	guccgaccgagccugauugaugucgccgccguuggaggcggaggugauuauacggagcggucggaa
	.((((((((..((..((....((((((.((((.....)))).)))))).))..))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10671.275.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.0366349999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccaccga---uuuccagccccuuuuugucgcgguugagggagaggcagcagcggcgucg
            +++-+++-|||++++++-++++++++++++-+++++--++------+++-+++++++-++
            +++-+++----++++++-++++++++++++-+++++--++----||+++|+++++++-++
    REV:    cggcggcacggaggggugggggaaagacggggcuaaagcugcag--guc-ucgcugccgc
	
	acuuccuaaagauugucuccucucuuagucgcacuuuuuaucgauuuccuccggugagucaggacaccgucuccccuuuccucgccaccgauuuccagccccuuuuugucgcgguugagggagaggcagcagcggcgucgggaccgccgucgcucuggacgucgaaaucggggcagaaaggggguggggaggcacggcggcgacagaagaggcggcggcacuguugccggcaacggaaaagaggcggcacagaggaaaauaagguggaggagaggaggaggagaggagagauguuagagagaagcgagagagaauuggaggagaaaguuuagagagaga
	.((..((..(((((.(((((((((((..((((.(((((((.((.((((((((((((........))))).((((((((((((((((.(((.((((((.((((((((((((.(((((..((......(((.(((((((.((....)).))))))))))....))..))))).)))))))))))).))))))....))).))).............((.((.((.((.(((....)))..)).)))).))..................))))))))).))))..)))))))..)).)))))))..))))..))))....))))))).)))))..))..)).

##################################################

##################################################
>Contig10671.333.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	2.656472	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caggacaccgucuccccuuuccucgccaccga---uuuccagccccuuuuugucgcgguugagggagaggcagcagcggcgucg
            +++----+++++-++-++++--+++++-+++-|||++++++-++++++++++++-+++++--++------+++-+++++++-++
            +++--||+++++-++-++++--+++++-+++----++++++-++++++++++++-+++++--++----||+++|+++++++-++
    REV:    gucac--ggcggcggagaagacagcggcggcacggaggggugggggaaagacggggcuaaagcugcag--guc-ucgcugccgc
	
	ucaggacaccgucuccccuuuccucgccaccgauuuccagccccuuuuugucgcgguugagggagaggcagcagcggcgucgggaccgccgucgcucuggacgucgaaaucggggcagaaaggggguggggaggcacggcggcgacagaagaggcggcggcacugu
	.(((....(((((.((.((((..(((((.(((.((((((.((((((((((((.(((((..((......(((.(((((((.((....)).))))))))))....))..))))).)))))))))))).))))))....))).)))))..)))).)).)))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig10671.336.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	2.474022	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaca---ccgucuccccuuuccucgccaccga---uuuccagccccuuuuugucgcgguugagggagaggcagcagcggcgucg
            ++++|||+++++-++-++++--+++++-+++-|||++++++-++++++++++++-+++++--++------+++-+++++++-++
            ++++---+++++-++-++++--+++++-+++----++++++-++++++++++++-+++++--++----||+++|+++++++-++
    REV:    uugucacggcggcggagaagacagcggcggcacggaggggugggggaaagacggggcuaaagcugcag--guc-ucgcugccgc
	
	ggacaccgucuccccuuuccucgccaccgauuuccagccccuuuuugucgcgguugagggagaggcagcagcggcgucgggaccgccgucgcucuggacgucgaaaucggggcagaaaggggguggggaggcacggcggcgacagaagaggcggcggcacuguug
	.(((((((((.((.((((..(((((.(((.((((((.((((((((((((.(((((..((......(((.(((((((.((....)).))))))))))....))..))))).)))))))))))).))))))....))).)))))..)))).)).)))))...)))).

##################################################

##################################################
>Contig10671.340.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	2.36561	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgucuccccuuuccucgccaccga---uuuccagccccuuuuugucgcgguugagggagaggcagcagcggcgucg
            +++++-++-++++--+++++-+++-|||++++++-++++++++++++-+++++--++------+++-+++++++-++
            +++++-++-++++--+++++-+++----++++++-++++++++++++-+++++--++----||+++|+++++++-++
    REV:    ggcggcggagaagacagcggcggcacggaggggugggggaaagacggggcuaaagcugcag--guc-ucgcugccgc
	
	accgucuccccuuuccucgccaccgauuuccagccccuuuuugucgcgguugagggagaggcagcagcggcgucgggaccgccgucgcucuggacgucgaaaucggggcagaaaggggguggggaggcacggcggcgacagaagaggcggcggc
	.(((((.((.((((..(((((.(((.((((((.((((((((((((.(((((..((......(((.(((((((.((....)).))))))))))....))..))))).)))))))))))).))))))....))).)))))..)))).)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig10708.1025.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	-1.972664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuggggggcu----uuccucuccaauaaauucc
            +++++-++++++||||++++++++++---++++++
            +++++-++++++----++++++++++---++++++
    REV:    gaaauaccccggaauaagggggggguggguugggg
	
	auuuuggggggcuuuccucuccaauaaauuccggggcgugggggguuggguggggggggaauaaggccccauaaagg
	.(((((.((((((((((((((((...((((((.........))))))...))))))))))....)))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig10767.665.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.70	MeanVal:	0.11849	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucacauug----aggucuagggcuuacauauuggg
            ++++++++++||||++--++--+++++-++++---++
            ++++++++++----++--++--+++++|++++|||++
    REV:    ggaguguaacgauaucuugaaacugaa-gugu---uc
	
	ccuucacauugaggucuagggcuuacauauuggggagacuugugaagucaaaguucuauagcaaugugaggu
	.((((((((((((..((..(((((.((((...((....)))))))))))..))..))....)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1078.661.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.64853883333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaacug------cua-ugucuccgguggcaacuucuca
            ++++++-||||||++-|++++-++++++++++----+++
            ++++++-------++--++++|++++++++++||||+++
    REV:    gcuugaacuuguagaaggcag-ggccgccguu----agu
	
	ccgaacugcuaugucuccgguggcaacuucucauaugcugauugccgccgggacggaagauguucaaguucga
	.((((((.((.((((.((((((((((....(((.....)))))))))))))))))..)).......)))))).

##################################################

##################################################
>Contig10780.321.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	0.367536333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguuaucagcuggga-gugguucugcgaucacugcgggagaaa-auuc-gaggacg
            ++-++-++++++----|+++++++++++----+++++-------|++++|++++-++
            ++-++-++++++-----+++++++++++---|+++++--------++++-++++|++
    REV:    gagaagagucgaaggaauacuaagacgucac-gacgcaugcgagauaggacucc-gc
	
	gcuucuucuucuugugauuauaguaaugaucaccaguacuguuaucagcugggagugguucugcgaucacugcgggagaaaauucgaggacgacgacgccucaggauagagcguacgcagcacugcagaaucauaaggaagcugagaagagaaggagggagagga
	.((((((((((((((((((((....)))))))).....((.((.((((((....(((((((((((....(((((.......((((((((.((....)))))).))))........)))))...))))))))))).....)))))).)).)).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10787.403.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	1.63231	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++++++----------+++++---++++++++++---++++++
            +++++++--------||+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    uggggcagaauccuu--uuuga---agaaccggaggu-uuguaa
	
	aaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacggggug
	.(((((((..........(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))........))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10787.403.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	3.05293866666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accccguacgucucagu--aaacucuuucuugguuuuaacaacguu
            +++++----++++-++-||+++++---++++++++++---++++++
            +++++||||++++-++---+++++|||++++++++++--|++++++
    REV:    ugggg----cagaauccuuuuuga---agaaccggaggu-uuguaa
	
	aaccccguacgucucaguaaacucuuucuugguuuuaacaacguucuuagaaauguuuggaggccaagaaguuuuuccuaagacggggug
	.(((((....((((.((.(((((...((((((((((...((((((......))))))..)))))))))))))))...)).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10798.591.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-1.45780833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccaucgugaucgggucgucga--ucaucg
            ++++++---++++-++++++++-||++++++
            ++++++|||++++-++++++++---++++++
    REV:    cgggua---uuaggucggcggcggaaguagc
	
	gcccggcccaucagcuuugacgucuucagauccgggcccaucgugaucgggucgucgaucaucgacacggauccgaacccggucugagccgacuuggccgaugaaggcggcggcuggauuaugggcauugcugucggguugggg
	.((((((((..((((.((((.....))))......((((((...((((.((((((((.((((((...((((.(((....))))))).(((.....)))))))))...)))))))).))))))))))...))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10818.1537.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaaacucguguuucgccccuuuuuuuuuucc
            +++++++++-----+++++-++++++++++++--++
            +++++++++--|||+++++|++++++++++++--++
    REV:    ccuuuuuuuuu---cgggg-gggggggaaaaagggg
	
	aaagaaaaaaccagggggguuucuuccccucuggaagaaacuccccuucggguggcuucuccucguguuuucucaaacacccgccgccccuuuuaccggaaaaaaacucguguuucgccccuuuuuuuuuuccuccuuuggggaaaaagggggggggggcuuuuuuuuuccuuuaacauuccuccccccgcgguggguggauaaauuuucuuc
	.(((((((....(((((((((((((((.....)))))))))))))))..(((((((........((((((....))))))..)))))))........(((((((((.....(((((.((((((((((((..((......))..)))))))))))))))))..)))))))))........(((.(((((...)).))).)))....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10818.1537.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.91	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaaacucguguuucgccccuuuuuuuuuucc
            +++++++++-----+++++-+++++--+++++--++
            +++++++++--|||+++++|+++++--+++++--++
    REV:    ccuuuuuuuuu---cgggg-gggggggaaaaagggg
	
	aaagaaaaaaccagggggguuucuuccccucuggaagaaacuccccuucggguggcuucuccucguguuuucucaaacacccgccgccccuuuuaccggaaaaaaacucguguuucgccccuuuuuuuuuuccuccuuuggggaaaaagggggggggggcuuuuuuuuuccuuuaacauuccuccccccgcgguggguggauaaauuuucuuc
	.(((((((....(((((((((((((((.....)))))))))))))))..(((((((........((((((....))))))..)))))))........(((((((((.....(((((.(((((..(((((..((......))..)))))..))))))))))..)))))))))........(((.(((((...)).))).)))....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10818.1548.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaaacucguguuucgccccuuuuuuuuuucc
            +++++++++-----+++++-++++++++++++--++
            +++++++++--|||+++++|++++++++++++--++
    REV:    ccuuuuuuuuu---cgggg-gggggggaaaaagggg
	
	cagggggguuucuuccccucuggaagaaacuccccuucggguggcuucuccucguguuuucucaaacacccgccgccccuuuuaccggaaaaaaacucguguuucgccccuuuuuuuuuuccuccuuuggggaaaaagggggggggggcuuuuuuuuuccuuuaacauuccuccccccgcgguggguggau
	.(((((((((((((((.....)))))))))))))))..(((((((........((((((....))))))..)))))))........(((((((((.....(((((.((((((((((((..((......))..)))))))))))))))))..)))))))))........(((.(((((...)).))).))).

##################################################

##################################################
>Contig10818.1548.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.91	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaaacucguguuucgccccuuuuuuuuuucc
            +++++++++-----+++++-+++++--+++++--++
            +++++++++--|||+++++|+++++--+++++--++
    REV:    ccuuuuuuuuu---cgggg-gggggggaaaaagggg
	
	cagggggguuucuuccccucuggaagaaacuccccuucggguggcuucuccucguguuuucucaaacacccgccgccccuuuuaccggaaaaaaacucguguuucgccccuuuuuuuuuuccuccuuuggggaaaaagggggggggggcuuuuuuuuuccuuuaacauuccuccccccgcgguggguggau
	.(((((((((((((((.....)))))))))))))))..(((((((........((((((....))))))..)))))))........(((((((((.....(((((.(((((..(((((..((......))..)))))..))))))))))..)))))))))........(((.(((((...)).))).))).

##################################################

##################################################
>Contig10818.1613.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	2.798846	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacccgccgccccuu--------uuaccggaaaaaaacucguguuucgccccuuuuuuuuuucc
            ++++++++++-----||||||||+++--+++++++++-----+++++-++++++++++++--++
            ++++++++++-------------+++--+++++++++--|||+++++|++++++++++++--++
    REV:    guggguggcgccccccuccuuacaauuuccuuuuuuuuu---cgggg-gggggggaaaaagggg
	
	acacccgccgccccuuuuaccggaaaaaaacucguguuucgccccuuuuuuuuuuccuccuuuggggaaaaagggggggggggcuuuuuuuuuccuuuaacauuccuccccccgcggugggugg
	.((((((((((.....(((..(((((((((.....(((((.((((((((((((..((......))..)))))))))))))))))..)))))))))..))).............)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10818.1613.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	2.90689516666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacccgccgccccuu--------uuaccggaaaaaaacucguguuucgccccuuuuuuuuuucc
            ++++++++++-----||||||||+++--+++++++++-----+++++-+++++--+++++--++
            ++++++++++-------------+++--+++++++++--|||+++++|+++++--+++++--++
    REV:    guggguggcgccccccuccuuacaauuuccuuuuuuuuu---cgggg-gggggggaaaaagggg
	
	acacccgccgccccuuuuaccggaaaaaaacucguguuucgccccuuuuuuuuuuccuccuuuggggaaaaagggggggggggcuuuuuuuuuccuuuaacauuccuccccccgcggugggugg
	.((((((((((.....(((..(((((((((.....(((((.(((((..(((((..((......))..)))))..))))))))))..)))))))))..))).............)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10818.1633.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaaacucguguuucgccccuuuuuuuuuucc
            +++++++++-----+++++-++++++++++++--++
            +++++++++--|||+++++|++++++++++++--++
    REV:    ccuuuuuuuuu---cgggg-gggggggaaaaagggg
	
	cggaaaaaaacucguguuucgccccuuuuuuuuuuccuccuuuggggaaaaagggggggggggcuuuuuuuuuccuuuaacauuccuccccccgcgguggguggau
	.(((((((((.....(((((.((((((((((((..((......))..)))))))))))))))))..)))))))))........(((.(((((...)).))).))).

##################################################

##################################################
>Contig10818.1633.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.91	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaaacucguguuucgccccuuuuuuuuuucc
            +++++++++-----+++++-+++++--+++++--++
            +++++++++--|||+++++|+++++--+++++--++
    REV:    ccuuuuuuuuu---cgggg-gggggggaaaaagggg
	
	cggaaaaaaacucguguuucgccccuuuuuuuuuuccuccuuuggggaaaaagggggggggggcuuuuuuuuuccuuuaacauuccuccccccgcgguggguggau
	.(((((((((.....(((((.(((((..(((((..((......))..)))))..))))))))))..)))))))))........(((.(((((...)).))).))).

##################################################

##################################################
>Contig10881.527.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	0.428832	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguaaaacugugagggc--acu----cccaucagaaugugggcugagaccu
            +++++--+++++++++-||+++||||+++++++------+++++-++++++
            +++++-|+++++++++---+++----+++++++------+++++|++++++
    REV:    acguuc-gguauuccuacuugauaaugggugguacaaguuccgg-ucugga
	
	ccaaggugucuccaauguugauaaccagagcauuggggaguggcugaacagggauccauaugguguccuugaggauuuggaguccaacugagcuaccuuucccuuguuguaaaacugugagggcacucccaucagaaugugggcugagaccuaaaacaaggucuggccuugaacaugguggguaauaguucauccuuauggcuugcac
	.(((((..(((((((((((.........)))))))))))((((((...(((((((((....)).))))))).((((.....)))).....)))))).....))))).(((((..(((((((((.((((((((((......(((((.((((((......)))))))))))......)))))))....)))...))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig10881.530.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	0.428832	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguaaaacugugagggc--acu----cccaucagaaugugggcugagaccu
            +++++--+++++++++-||+++||||+++++++------+++++-++++++
            +++++-|+++++++++---+++----+++++++------+++++|++++++
    REV:    acguuc-gguauuccuacuugauaaugggugguacaaguuccgg-ucugga
	
	aggugucuccaauguugauaaccagagcauuggggaguggcugaacagggauccauaugguguccuugaggauuuggaguccaacugagcuaccuuucccuuguuguaaaacugugagggcacucccaucagaaugugggcugagaccuaaaacaaggucuggccuugaacaugguggguaauaguucauccuuauggcuugcacacca
	.(((((((((((((((.........)))))))))))((((((...(((((((((....)).))))))).((((.....)))).....))))))...........(((((..(((((((((.((((((((((......(((((.((((((......)))))))))))......)))))))....)))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10881.558.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	1.21779666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuguaaaacugugagggc--acu----cccaucagaaugugggcugagaccu
            ++-+++++--+++++++++-||+++||||+++++++------+++++-++++++
            ++|+++++-|+++++++++---+++----+++++++------+++++|++++++
    REV:    ac-acguuc-gguauuccuacuugauaaugggugguacaaguuccgg-ucugga
	
	auuggggaguggcugaacagggauccauaugguguccuugaggauuuggaguccaacugagcuaccuuucccuuguuguaaaacugugagggcacucccaucagaaugugggcugagaccuaaaacaaggucuggccuugaacaugguggguaauaguucauccuuauggcuugcacaccaacuccaaa
	.((((((.((((((...(((((((((....)).))))))).((((.....)))).....))))))........((.(((((..(((((((((.((((((((((......(((((.((((((......)))))))))))......)))))))....)))...))))))))).)))))))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig10881.561.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	1.21779666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuguaaaacugugagggc--acu----cccaucagaaugugggcugagaccu
            ++-+++++--+++++++++-||+++||||+++++++------+++++-++++++
            ++|+++++-|+++++++++---+++----+++++++------+++++|++++++
    REV:    ac-acguuc-gguauuccuacuugauaaugggugguacaaguuccgg-ucugga
	
	ggggaguggcugaacagggauccauaugguguccuugaggauuuggaguccaacugagcuaccuuucccuuguuguaaaacugugagggcacucccaucagaaugugggcugagaccuaaaacaaggucuggccuugaacaugguggguaauaguucauccuuauggcuugcacac
	(((((((((((...(((((((((....)).))))))).((((.....)))).....))))))..))))).((.(((((..(((((((((.((((((((((......(((((.((((((......)))))))))))......)))))))....)))...))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10881.630.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	1.21779666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuguaaaacugugagggc--acu----cccaucagaaugugggcugagaccu
            ++-+++++--+++++++++-||+++||||+++++++------+++++-++++++
            ++|+++++-|+++++++++---+++----+++++++------+++++|++++++
    REV:    ac-acguuc-gguauuccuacuugauaaugggugguacaaguuccgg-ucugga
	
	uuguuguaaaacugugagggcacucccaucagaaugugggcugagaccuaaaacaaggucuggccuugaacaugguggguaauaguucauccuuauggcuugcacac
	.((.(((((..(((((((((.((((((((((......(((((.((((((......)))))))))))......)))))))....)))...))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10881.633.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	0.428832	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguaaaacugugagggc--acu----cccaucagaaugugggcugagaccu
            +++++--+++++++++-||+++||||+++++++------+++++-++++++
            +++++-|+++++++++---+++----+++++++------+++++|++++++
    REV:    acguuc-gguauuccuacuugauaaugggugguacaaguuccgg-ucugga
	
	uuguaaaacugugagggcacucccaucagaaugugggcugagaccuaaaacaaggucuggccuugaacaugguggguaauaguucauccuuauggcuugcac
	.(((((..(((((((((.((((((((((......(((((.((((((......)))))))))))......)))))))....)))...))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig10881.640.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	0.284539999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugugagggc--acu----cccaucagaaugugggcugagaccu
            +++++++++-||+++||||+++++++------+++++-++++++
            +++++++++---+++----+++++++------+++++|++++++
    REV:    gguauuccuacuugauaaugggugguacaaguuccgg-ucugga
	
	acugugagggcacucccaucagaaugugggcugagaccuaaaacaaggucuggccuugaacaugguggguaauaguucauccuuauggc
	.(((((((((.((((((((((......(((((.((((((......)))))))))))......)))))))....)))...))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10951.332.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	-1.938846	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccuuuugauuuggcugc---ugcaguagcggcugc
            ++-+++++++++--+++++|||+++-+++++++++++
            ++-+++++++++--+++++---+++-+++++++++++
    REV:    guuggagauuaggacgacguaaacgacgucgucggcg
	
	agucauuuuuucaucgcuaagaucccacaggcgcagcaacaccuuuugauuuggcugcugcaguagcggcugcagcugcggcugcugcagcaaaugcagcaggauuagagguugagggagacacugguuucguuugugaacuucccugugaagugacc
	.((((((......((((...((...((((((((.(((..((.(((((((((..((((((((.(((((((((((....))))))))))).)))...)))))..))))))))).)).((......)).))).))))))))....))...)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig10951.332.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	-1.938846	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccuuuugauuuggcugc---ugcaguagcggcugc
            ++-+++++++++--+++++|||+++-+++++++++++
            ++-+++++++++--+++++---+++-+++++++++++
    REV:    guuggagauuaggacgacguaaacgacgucgucggcg
	
	agucauuuuuucaucgcuaagaucccacaggcgcagcaacaccuuuugauuuggcugcugcaguagcggcugcagcugcggcugcugcagcaaaugcagcaggauuagagguugagggagacacugguuucguuugugaacuucccugugaagugacc
	.((((((.....(((.....)))..(((((((((((...((.(((((((((..((((((((.(((((((((((....))))))))))).)))...)))))..))))))))).))...(((((....)))))..)))))......)))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig10951.356.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	-1.938846	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccuuuugauuuggcugc---ugcaguagcggcugc
            ++-+++++++++--+++++|||+++-+++++++++++
            ++-+++++++++--+++++---+++-+++++++++++
    REV:    guuggagauuaggacgacguaaacgacgucgucggcg
	
	ccacaggcgcagcaacaccuuuugauuuggcugcugcaguagcggcugcagcugcggcugcugcagcaaaugcagcaggauuagagguugagggagacacugguuucguuugugaacuucccugugaagug
	.((((((((.(((..((.(((((((((..((((((((.(((((((((((....))))))))))).)))...)))))..))))))))).)).((......)).))).)))))))).(((((.....))))).

##################################################

##################################################
>Contig10951.360.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	1.27056666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuuauuugauugcc--ugauagugucu---cu-ugcuucagcaacgcauuagcu-agggc
            +++------++--++-||++++++++++-|||++|+++++--++-+++++-++++-|+++++
            +++---|||++--++---++++++++++----++-+++++||++-+++++|++++--+++++
    REV:    ggaucu---uuuccgaauauuguuacgguucugauaugag--ugaugcgu-auuguuucucg
	
	aggcgcagcaacaccuuuugauuuggcugcugcaguagcggcugcagcugcggcugcugcagcaaaugcagcaggauuagagguugagggagacacugguuucguuugugaacuucccugugaagugaccaccugcugacgcugcuguugcguuugcugugaguuaacuugcgcaagcaaagccuuuauuugauugccugauagugucucuugcuucagcaacgcauuagcuagggcauggagcucuuuguuaugcguagugaguauagucuuggcauuguuauaagccuuuucuaggaaauucuucacuucuugcucgauaagaagccuugucucagugcucaugcucuugcca
	.((((.((((..(((.(((((((..((((((((.(((((((((((....))))))))))).)))...)))))..)))))))))).(((.((((((..((((((.....(((........(((((((((((((..((.(((((.......))))).)).))).))))..((((....))))..(((......((..((.((((((((((.(((((((..((.(((((.((((.(((((.....)))))..))))))))).))))))).))....))))))))))...))..))...))).....)))))).......)))....)))))).))))))....))).))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig10951.360.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	1.27056666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuuauuugauugcc--ugauagugucu---cu-ugcuucagcaacgcauuagcu-agggc
            +++------++--++-||++++++++++-|||++|+++++--++-+++++-++++-|+++++
            +++---|||++--++---++++++++++----++-+++++||++-+++++|++++--+++++
    REV:    ggaucu---uuuccgaauauuguuacgguucugauaugag--ugaugcgu-auuguuucucg
	
	aggcgcagcaacaccuuuugauuuggcugcugcaguagcggcugcagcugcggcugcugcagcaaaugcagcaggauuagagguugagggagacacugguuucguuugugaacuucccugugaagugaccaccugcugacgcugcuguugcguuugcugugaguuaacuugcgcaagcaaagccuuuauuugauugccugauagugucucuugcuucagcaacgcauuagcuagggcauggagcucuuuguuaugcguagugaguauagucuuggcauuguuauaagccuuuucuaggaaauucuucacuucuugcucgauaagaagccuugucucagugcucaugcucuugcca
	.((((.((((....(((((((((..((((((((.(((((((((((....))))))))))).)))...)))))..)))))))))..(((.((((((..((((((.....(((........(((((((((((((..((.(((((.......))))).)).))).))))..((((....))))..(((......((..((.((((((((((.(((((((..((.(((((.((((.(((((.....)))))..))))))))).))))))).))....))))))))))...))..))...))).....)))))).......)))....)))))).))))))....))).))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig10951.362.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	-1.938846	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccuuuugauuuggcugc---ugcaguagcggcugc
            ++-+++++++++--+++++|||+++-+++++++++++
            ++-+++++++++--+++++---+++-+++++++++++
    REV:    guuggagauuaggacgacguaaacgacgucgucggcg
	
	gcgcagcaacaccuuuugauuuggcugcugcaguagcggcugcagcugcggcugcugcagcaaaugcagcaggauuagagguugagggagacacugguuucguuugugaacuucccugugaagugaccaccugcugacg
	.(((((((.((.(((((((((..((((((((.(((((((((((....))))))))))).)))...)))))..))))))))).))...(((((....)))))....(((.(((((.....)))))...))).))))).))

##################################################

##################################################
>Contig10951.385.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	1.27056666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuuauuugauugcc--ugauagugucu---cu-ugcuucagcaacgcauuagcu-agggc
            +++------++--++-||++++++++++-|||++|+++++--++-+++++-++++-|+++++
            +++---|||++--++---++++++++++----++-+++++||++-+++++|++++--+++++
    REV:    ggaucu---uuuccgaauauuguuacgguucugauaugag--ugaugcgu-auuguuucucg
	
	gcugcugcaguagcggcugcagcugcggcugcugcagcaaaugcagcaggauuagagguugagggagacacugguuucguuugugaacuucccugugaagugaccaccugcugacgcugcuguugcguuugcugugaguuaacuugcgcaagcaaagccuuuauuugauugccugauagugucucuugcuucagcaacgcauuagcuagggcauggagcucuuuguuaugcguagugaguauagucuuggcauuguuauaagccuuuucuaggaaauucuucacuucuugcucgauaagaagccuugucucagugcucaugcucuugcca
	((((((((.(((((((((((....))))))))))).)))...))))).((...((((..((((.((((((..((((((.....(((........(((((((((((((..((.(((((.......))))).)).))).))))..((((....))))..(((......((..((.((((((((((.(((((((..((.(((((.((((.(((((.....)))))..))))))))).))))))).))....))))))))))...))..))...))).....)))))).......)))....)))))).))))))....))))..))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig10964.559.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	0.305813333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagga----gggagcuu---gagcgggu-gag-----gauggag-gagg
            +++++||||+++++---|||++++++++|+++|||||+++++++|++++
            +++++----+++++------++++++++-+++-----+++++++-++++
    REV:    cuccuuaagcccucuacuuuuucgcccaccucuacugcugccucacucc
	
	gaggagggagcuugagcgggugaggauggaggaggauuaauuaaucuaauaaucgaucgauuguuuuguuguggaaguaggaaagaccaguugguuucauuaaauucuuuucuuucguuuuccugauguaugacaguggagcagggaaaggaagggauccgauacugcagaggaacucgugaaacaaauucacgacucucucucccucacuccgucgucaucuccacccgcuuuuucaucucccgaauuccucc
	((((((((((...((((((((((((((((((((((......((((..(((((((....)))))))..)))).....((((...(((((....))))).(((..(((((((((((((.((((((...((.....))..)))).)).)))))))))))))..))).)))).(((((..(((((((.....))))))).)).)))..)))).))))))).....))).))))))))......)))))....))))).

##################################################

##################################################
>Contig10964.559.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	4.038354	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagga----gggagcuu---gagcgggugaggaugga---ggag-ga
            +++++||||+++++---|||+++++++++--+++++-|||++++|++
            +++++----+++++------+++++++++--+++++----++++-++
    REV:    cuccuuaagcccucuacuuuuucgcccaccucuacugcugccucacu
	
	gaggagggagcuugagcgggugaggauggaggaggauuaauuaaucuaauaaucgaucgauuguuuuguuguggaaguaggaaagaccaguugguuucauuaaauucuuuucuuucguuuuccugauguaugacaguggagcagggaaaggaagggauccgauacugcagaggaacucgugaaacaaauucacgacucucucucccucacuccgucgucaucuccacccgcuuuuucaucucccgaauuccucc
	((((((((((...(((((((((..(((((.((((((.....((((..(((((((....)))))))..)))).(((.((((...(((((....))))).(((..(((((((((((((.((((((...((.....))..)))).)).)))))))))))))..))).)))).((((...(((((((.....))))))).))))..))).)).))))....)))))..)))))))))......)))))....))))).

##################################################

##################################################
>Contig10964.559.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	0.305813333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagga----gggagcuu---gagcgggu-gag-----gauggag-gagg
            +++++||||+++++---|||++++++++|+++|||||+++++++|++++
            +++++----+++++------++++++++-+++-----+++++++-++++
    REV:    cuccuuaagcccucuacuuuuucgcccaccucuacugcugccucacucc
	
	gaggagggagcuugagcgggugaggauggaggaggauuaauuaaucuaauaaucgaucgauuguuuuguuguggaaguaggaaagaccaguugguuucauuaaauucuuuucuuucguuuuccugauguaugacaguggagcagggaaaggaagggauccgauacugcagaggaacucgugaaacaaauucacgacucucucucccucacuccgucgucaucuccacccgcuuuuucaucucccgaauuccucc
	((((((((((...((((((((((((((((((((((......((((..(((((((....)))))))..)))).....((((...(((((....))))).(((..(((((((((((((.((((((...((.....))..)))).)).)))))))))))))..))).)))).((((...(((((((.....)))))))...))))..)))).))))))).....))).))))))))......)))))....))))).

##################################################

##################################################
>Contig11067.621.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.86	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acc-agugaucggcaa----cuccuggaaauacgca
            +++|++++-++++++-||||++++++++--++-+++
            +++-++++|++++++-----++++++++||++-+++
    REV:    ugguucgc-aguuguaaauagaggacuu--auacgu
	
	agaucagcuggauaccagugaucggcaacuccuggaaauacgcaagcuagguagauaaggauugcauggcucucaaacagcuugaaucuuccaucaacaauagcaggaaccuucuucauaggguuuauuucugcauauucaggagauaaauguugacgcuuggucaaguccacuuugaucuccucaaaguugauucuauucagcugauua
	.(((((((((((((((((((.((((((.((((((((..((.(((.((((.((.(((.((((((.((.((((.......))))))))))))..))).))..))))..(((((((......))))))).....))).)))))))))).....)))))))))).)))..((((.(((((((.....))))))).))))..)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11086.1064.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	-1.89478333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcguuuuuuuuuc-cccccggggag---ggggggggguaaaa
            +++++-++++++--++|++++++-----|||+++++++++--+++
            +++++-++++++--++-++++++--------+++++++++--+++
    REV:    ggccgaaaaaagggggcgggggcgaaaaaaacccccccuuucuuu
	
	gcaaaaaaaaaauuuuugcgggcccgcuuuuccccucccuccucuaaaucuccccuugcccccuccggggcguguuucgcgcggcggcgggggggaauagccccccccaaaauggggagacguaauuauaaaaaaaaauuaugggggcccggcguuuuuuuuuccccccggggagggggggggguaaaauugguuucuuucccccccaaaaaaagcgggggcgggggaaaaaagccggcgaggggagagaaagaaaauaaaguguugggu
	(((((((.....)))))))..((((..(((((((((((((((......(((((((..(((((....)))))......(((...)))..(((((((......))))))).....))))))).((((((.........))))))))))).(((((.((((((..((((((((.....(((((((((..(((....)))..)))))))))........)))))).))..)))))).))))).))))))))))......(((.....)))))))

##################################################

##################################################
>Contig11086.1064.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-1.88110766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcguuuuuuuuuc-cccccggggag---ggggggggguaaaa
            +++++-++++++++++|++++++-----|||+++++++++--+++
            +++++-++++++++++-++++++--------+++++++++--+++
    REV:    ggccgaaaaaagggggcgggggcgaaaaaaacccccccuuucuuu
	
	gcaaaaaaaaaauuuuugcgggcccgcuuuuccccucccuccucuaaaucuccccuugcccccuccggggcguguuucgcgcggcggcgggggggaauagccccccccaaaauggggagacguaauuauaaaaaaaaauuaugggggcccggcguuuuuuuuuccccccggggagggggggggguaaaauugguuucuuucccccccaaaaaaagcgggggcgggggaaaaaagccggcgaggggagagaaagaaaauaaaguguugggu
	(((((((.....)))))))..((((..(((((((((((((((......(((((((..(((((....)))))......(((...)))..(((((((......))))))).....))))))).((((((.........))))))))))).(((((.((((((((((((((((.....(((((((((..(((....)))..)))))))))........)))))).)))))))))).))))).))))))))))......(((.....)))))))

##################################################

##################################################
>Contig11086.1074.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-1.88110766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcguuuuuuuuuc-cccccggggag---ggggggggguaaaa
            +++++-++++++++++|++++++-----|||+++++++++--+++
            +++++-++++++++++-++++++--------+++++++++--+++
    REV:    ggccgaaaaaagggggcgggggcgaaaaaaacccccccuuucuuu
	
	aauuuuugcgggcccgcuuuuccccucccuccucuaaaucuccccuugcccccuccggggcguguuucgcgcggcggcgggggggaauagccccccccaaaauggggagacguaauuauaaaaaaaaauuaugggggcccggcguuuuuuuuuccccccggggagggggggggguaaaauugguuucuuucccccccaaaaaaagcgggggcgggggaaaaaagccggcgaggggagagaaagaaaaua
	.(((((((((....))).((((((((((((((......(((((((..(((((....)))))......(((...)))..(((((((......))))))).....))))))).((((((.........))))))))))).(((((.((((((((((((((((.....(((((((((..(((....)))..)))))))))........)))))).)))))))))).))))).)))))))))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig11086.1074.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	-1.89478333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcguuuuuuuuuc-cccccggggag---ggggggggguaaaa
            +++++-++++++--++|++++++-----|||+++++++++--+++
            +++++-++++++--++-++++++--------+++++++++--+++
    REV:    ggccgaaaaaagggggcgggggcgaaaaaaacccccccuuucuuu
	
	aauuuuugcgggcccgcuuuuccccucccuccucuaaaucuccccuugcccccuccggggcguguuucgcgcggcggcgggggggaauagccccccccaaaauggggagacguaauuauaaaaaaaaauuaugggggcccggcguuuuuuuuuccccccggggagggggggggguaaaauugguuucuuucccccccaaaaaaagcgggggcgggggaaaaaagccggcgaggggagagaaagaaaaua
	.(((((((((....))).((((((((((((((......(((((((..(((((....)))))......(((...)))..(((((((......))))))).....))))))).((((((.........))))))))))).(((((.((((((..((((((((.....(((((((((..(((....)))..)))))))))........)))))).))..)))))).))))).)))))))))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig11086.1081.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	-1.89478333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcguuuuuuuuuc-cccccggggag---ggggggggguaaaa
            +++++-++++++--++|++++++-----|||+++++++++--+++
            +++++-++++++--++-++++++--------+++++++++--+++
    REV:    ggccgaaaaaagggggcgggggcgaaaaaaacccccccuuucuuu
	
	gcgggcccgcuuuuccccucccuccucuaaaucuccccuugcccccuccggggcguguuucgcgcggcggcgggggggaauagccccccccaaaauggggagacguaauuauaaaaaaaaauuaugggggcccggcguuuuuuuuuccccccggggagggggggggguaaaauugguuucuuucccccccaaaaaaagcgggggcgggggaaaaaagccggcgaggggagag
	(((....))).((((((((((((((......(((((((..(((((....)))))......(((...)))..(((((((......))))))).....))))))).((((((.........))))))))))).(((((.((((((..((((((((.....(((((((((..(((....)))..)))))))))........)))))).))..)))))).))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11086.1081.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-1.88110766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcguuuuuuuuuc-cccccggggag---ggggggggguaaaa
            +++++-++++++++++|++++++-----|||+++++++++--+++
            +++++-++++++++++-++++++--------+++++++++--+++
    REV:    ggccgaaaaaagggggcgggggcgaaaaaaacccccccuuucuuu
	
	gcgggcccgcuuuuccccucccuccucuaaaucuccccuugcccccuccggggcguguuucgcgcggcggcgggggggaauagccccccccaaaauggggagacguaauuauaaaaaaaaauuaugggggcccggcguuuuuuuuuccccccggggagggggggggguaaaauugguuucuuucccccccaaaaaaagcgggggcgggggaaaaaagccggcgaggggagag
	(((....))).((((((((((((((......(((((((..(((((....)))))......(((...)))..(((((((......))))))).....))))))).((((((.........))))))))))).(((((.((((((((((((((((.....(((((((((..(((....)))..)))))))))........)))))).)))))))))).))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11086.1084.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-1.88110766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcguuuuuuuuuc-cccccggggag---ggggggggguaaaa
            +++++-++++++++++|++++++-----|||+++++++++--+++
            +++++-++++++++++-++++++--------+++++++++--+++
    REV:    ggccgaaaaaagggggcgggggcgaaaaaaacccccccuuucuuu
	
	ggcccgcuuuuccccucccuccucuaaaucuccccuugcccccuccggggcguguuucgcgcggcggcgggggggaauagccccccccaaaauggggagacguaauuauaaaaaaaaauuaugggggcccggcguuuuuuuuuccccccggggagggggggggguaaaauugguuucuuucccccccaaaaaaagcgggggcgggggaaaaaagccggcgaggggagagaaagaaaauaaaguguugggu
	.((((..(((((((((((((((......(((((((..(((((....)))))......(((...)))..(((((((......))))))).....))))))).((((((.........))))))))))).(((((.((((((((((((((((.....(((((((((..(((....)))..)))))))))........)))))).)))))))))).))))).))))))))))......(((.....)))))))

##################################################

##################################################
>Contig11086.1084.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	-1.89478333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcguuuuuuuuuc-cccccggggag---ggggggggguaaaa
            +++++-++++++--++|++++++-----|||+++++++++--+++
            +++++-++++++--++-++++++--------+++++++++--+++
    REV:    ggccgaaaaaagggggcgggggcgaaaaaaacccccccuuucuuu
	
	ggcccgcuuuuccccucccuccucuaaaucuccccuugcccccuccggggcguguuucgcgcggcggcgggggggaauagccccccccaaaauggggagacguaauuauaaaaaaaaauuaugggggcccggcguuuuuuuuuccccccggggagggggggggguaaaauugguuucuuucccccccaaaaaaagcgggggcgggggaaaaaagccggcgaggggagagaaagaaaauaaaguguugggu
	.((((..(((((((((((((((......(((((((..(((((....)))))......(((...)))..(((((((......))))))).....))))))).((((((.........))))))))))).(((((.((((((..((((((((.....(((((((((..(((....)))..)))))))))........)))))).))..)))))).))))).))))))))))......(((.....)))))))

##################################################

##################################################
>Contig11086.1090.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	-1.89478333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcguuuuuuuuuc-cccccggggag---ggggggggguaaaa
            +++++-++++++--++|++++++-----|||+++++++++--+++
            +++++-++++++--++-++++++--------+++++++++--+++
    REV:    ggccgaaaaaagggggcgggggcgaaaaaaacccccccuuucuuu
	
	cuuuuccccucccuccucuaaaucuccccuugcccccuccggggcguguuucgcgcggcggcgggggggaauagccccccccaaaauggggagacguaauuauaaaaaaaaauuaugggggcccggcguuuuuuuuuccccccggggagggggggggguaaaauugguuucuuucccccccaaaaaaagcgggggcgggggaaaaaagccggcgaggggagaga
	.(((((((((((((((......(((((((..(((((....)))))......(((...)))..(((((((......))))))).....))))))).((((((.........))))))))))).(((((.((((((..((((((((.....(((((((((..(((....)))..)))))))))........)))))).))..)))))).))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11086.1090.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-1.88110766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcguuuuuuuuuc-cccccggggag---ggggggggguaaaa
            +++++-++++++++++|++++++-----|||+++++++++--+++
            +++++-++++++++++-++++++--------+++++++++--+++
    REV:    ggccgaaaaaagggggcgggggcgaaaaaaacccccccuuucuuu
	
	cuuuuccccucccuccucuaaaucuccccuugcccccuccggggcguguuucgcgcggcggcgggggggaauagccccccccaaaauggggagacguaauuauaaaaaaaaauuaugggggcccggcguuuuuuuuuccccccggggagggggggggguaaaauugguuucuuucccccccaaaaaaagcgggggcgggggaaaaaagccggcgaggggagaga
	.(((((((((((((((......(((((((..(((((....)))))......(((...)))..(((((((......))))))).....))))))).((((((.........))))))))))).(((((.((((((((((((((((.....(((((((((..(((....)))..)))))))))........)))))).)))))))))).))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11086.1095.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-1.88110766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcguuuuuuuuuc-cccccggggag---ggggggggguaaaa
            +++++-++++++++++|++++++-----|||+++++++++--+++
            +++++-++++++++++-++++++--------+++++++++--+++
    REV:    ggccgaaaaaagggggcgggggcgaaaaaaacccccccuuucuuu
	
	ccccucccuccucuaaaucuccccuugcccccuccggggcguguuucgcgcggcggcgggggggaauagccccccccaaaauggggagacguaauuauaaaaaaaaauuaugggggcccggcguuuuuuuuuccccccggggagggggggggguaaaauugguuucuuucccccccaaaaaaagcgggggcgggggaaaaaagccggcgaggggagagaaagaaaauaaaguguugggu
	.(((...((..(((...(((((((((((((((.(((..(((((...)))))..))).)))))......(((((((((.....))))...(((((((.........))))))))))))(((((.((((((((((((((((.....(((((((((..(((....)))..)))))))))........)))))).)))))))))).)))))))))))))))...)))......))....))).

##################################################

##################################################
>Contig11086.1095.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	-1.89478333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcguuuuuuuuuc-cccccggggag---ggggggggguaaaa
            +++++-++++++--++|++++++-----|||+++++++++--+++
            +++++-++++++--++-++++++--------+++++++++--+++
    REV:    ggccgaaaaaagggggcgggggcgaaaaaaacccccccuuucuuu
	
	ccccucccuccucuaaaucuccccuugcccccuccggggcguguuucgcgcggcggcgggggggaauagccccccccaaaauggggagacguaauuauaaaaaaaaauuaugggggcccggcguuuuuuuuuccccccggggagggggggggguaaaauugguuucuuucccccccaaaaaaagcgggggcgggggaaaaaagccggcgaggggagagaaagaaaauaaaguguugggu
	.(((...((..(((...(((((((((((((((.(((..(((((...)))))..))).)))))......(((((((((.....))))...(((((((.........))))))))))))(((((.((((((..((((((((.....(((((((((..(((....)))..)))))))))........)))))).))..)))))).)))))))))))))))...)))......))....))).

##################################################

##################################################
>Contig11086.1095.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-1.88110766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcguuuuuuuuuc-cccccggggag---ggggggggguaaaa
            +++++-++++++++++|++++++-----|||+++++++++--+++
            +++++-++++++++++-++++++--------+++++++++--+++
    REV:    ggccgaaaaaagggggcgggggcgaaaaaaacccccccuuucuuu
	
	ccccucccuccucuaaaucuccccuugcccccuccggggcguguuucgcgcggcggcgggggggaauagccccccccaaaauggggagacguaauuauaaaaaaaaauuaugggggcccggcguuuuuuuuuccccccggggagggggggggguaaaauugguuucuuucccccccaaaaaaagcgggggcgggggaaaaaagccggcgaggggagagaaagaaaauaaaguguugggu
	.(((.......(((...(((((((((((((((.(((..(((((...)))))..))).)))))......(((((((((.....))))...(((((((.........))))))))))))(((((.((((((((((((((((.....(((((((((..(((....)))..)))))))))........)))))).)))))))))).)))))))))))))))...)))............))).

##################################################

##################################################
>Contig11086.1099.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-1.88110766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcguuuuuuuuuc-cccccggggag---ggggggggguaaaa
            +++++-++++++++++|++++++-----|||+++++++++--+++
            +++++-++++++++++-++++++--------+++++++++--+++
    REV:    ggccgaaaaaagggggcgggggcgaaaaaaacccccccuuucuuu
	
	ucccuccucuaaaucuccccuugcccccuccggggcguguuucgcgcggcggcgggggggaauagccccccccaaaauggggagacguaauuauaaaaaaaaauuaugggggcccggcguuuuuuuuuccccccggggagggggggggguaaaauugguuucuuucccccccaaaaaaagcgggggcgggggaaaaaagccggcgaggggagagaaagaaaauaaaguguugggu
	.(((...(((...(((((((((((((((.(((..(((((...)))))..))).)))))......(((((((((.....))))...(((((((.........))))))))))))(((((.((((((((((((((((.....(((((((((..(((....)))..)))))))))........)))))).)))))))))).)))))))))))))))...)))............))).

##################################################

##################################################
>Contig11086.1099.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	-1.89478333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcguuuuuuuuuc-cccccggggag---ggggggggguaaaa
            +++++-++++++--++|++++++-----|||+++++++++--+++
            +++++-++++++--++-++++++--------+++++++++--+++
    REV:    ggccgaaaaaagggggcgggggcgaaaaaaacccccccuuucuuu
	
	ucccuccucuaaaucuccccuugcccccuccggggcguguuucgcgcggcggcgggggggaauagccccccccaaaauggggagacguaauuauaaaaaaaaauuaugggggcccggcguuuuuuuuuccccccggggagggggggggguaaaauugguuucuuucccccccaaaaaaagcgggggcgggggaaaaaagccggcgaggggagagaaagaaaauaaaguguugggu
	.(((...(((...(((((((((((((((.(((..(((((...)))))..))).)))))......(((((((((.....))))...(((((((.........))))))))))))(((((.((((((..((((((((.....(((((((((..(((....)))..)))))))))........)))))).))..)))))).)))))))))))))))...)))............))).

##################################################

##################################################
>Contig11086.1105.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	-1.89478333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcguuuuuuuuuc-cccccggggag---ggggggggguaaaa
            +++++-++++++--++|++++++-----|||+++++++++--+++
            +++++-++++++--++-++++++--------+++++++++--+++
    REV:    ggccgaaaaaagggggcgggggcgaaaaaaacccccccuuucuuu
	
	cucuaaaucuccccuugcccccuccggggcguguuucgcgcggcggcgggggggaauagccccccccaaaauggggagacguaauuauaaaaaaaaauuaugggggcccggcguuuuuuuuuccccccggggagggggggggguaaaauugguuucuuucccccccaaaaaaagcgggggcgggggaaaaaagccggcgaggggagagaaagaa
	.(((...(((((((((((((((.(((..(((((...)))))..))).)))))......(((((((((.....))))...(((((((.........))))))))))))(((((.((((((..((((((((.....(((((((((..(((....)))..)))))))))........)))))).))..)))))).)))))))))))))))...))).

##################################################

##################################################
>Contig11086.1105.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-1.88110766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcguuuuuuuuuc-cccccggggag---ggggggggguaaaa
            +++++-++++++++++|++++++-----|||+++++++++--+++
            +++++-++++++++++-++++++--------+++++++++--+++
    REV:    ggccgaaaaaagggggcgggggcgaaaaaaacccccccuuucuuu
	
	cucuaaaucuccccuugcccccuccggggcguguuucgcgcggcggcgggggggaauagccccccccaaaauggggagacguaauuauaaaaaaaaauuaugggggcccggcguuuuuuuuuccccccggggagggggggggguaaaauugguuucuuucccccccaaaaaaagcgggggcgggggaaaaaagccggcgaggggagagaaagaa
	.(((...(((((((((((((((.(((..(((((...)))))..))).)))))......(((((((((.....))))...(((((((.........))))))))))))(((((.((((((((((((((((.....(((((((((..(((....)))..)))))))))........)))))).)))))))))).)))))))))))))))...))).

##################################################

##################################################
>Contig11086.1111.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-1.88110766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcguuuuuuuuuc-cccccggggag---ggggggggguaaaa
            +++++-++++++++++|++++++-----|||+++++++++--+++
            +++++-++++++++++-++++++--------+++++++++--+++
    REV:    ggccgaaaaaagggggcgggggcgaaaaaaacccccccuuucuuu
	
	aucuccccuugcccccuccggggcguguuucgcgcggcggcgggggggaauagccccccccaaaauggggagacguaauuauaaaaaaaaauuaugggggcccggcguuuuuuuuuccccccggggagggggggggguaaaauugguuucuuucccccccaaaaaaagcgggggcgggggaaaaaagccggcgaggggagag
	.(((((((((((((((.(((..(((((...)))))..))).)))))......(((((((((.....))))...(((((((.........))))))))))))(((((.((((((((((((((((.....(((((((((..(((....)))..)))))))))........)))))).)))))))))).))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11086.1111.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	-1.89478333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcguuuuuuuuuc-cccccggggag---ggggggggguaaaa
            +++++-++++++--++|++++++-----|||+++++++++--+++
            +++++-++++++--++-++++++--------+++++++++--+++
    REV:    ggccgaaaaaagggggcgggggcgaaaaaaacccccccuuucuuu
	
	aucuccccuugcccccuccggggcguguuucgcgcggcggcgggggggaauagccccccccaaaauggggagacguaauuauaaaaaaaaauuaugggggcccggcguuuuuuuuuccccccggggagggggggggguaaaauugguuucuuucccccccaaaaaaagcgggggcgggggaaaaaagccggcgaggggagag
	.(((((((((((((((.(((..(((((...)))))..))).)))))......(((((((((.....))))...(((((((.........))))))))))))(((((.((((((..((((((((.....(((((((((..(((....)))..)))))))))........)))))).))..)))))).))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11086.1121.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-1.88110766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcguuuuuuuuuc-cccccggggag---ggggggggguaaaa
            +++++-++++++++++|++++++-----|||+++++++++--+++
            +++++-++++++++++-++++++--------+++++++++--+++
    REV:    ggccgaaaaaagggggcgggggcgaaaaaaacccccccuuucuuu
	
	gcccccuccggggcguguuucgcgcggcggcgggggggaauagccccccccaaaauggggagacguaauuauaaaaaaaaauuaugggggcccggcguuuuuuuuuccccccggggagggggggggguaaaauugguuucuuucccccccaaaaaaagcgggggcgggggaaaaaagccggc
	.(((((.(((..(((((...)))))..))).)))))......(((((((((.....))))...(((((((.........))))))))))))(((((.((((((((((((((((.....(((((((((..(((....)))..)))))))))........)))))).)))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig11086.1121.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	-1.89478333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcguuuuuuuuuc-cccccggggag---ggggggggguaaaa
            +++++-++++++--++|++++++-----|||+++++++++--+++
            +++++-++++++--++-++++++--------+++++++++--+++
    REV:    ggccgaaaaaagggggcgggggcgaaaaaaacccccccuuucuuu
	
	gcccccuccggggcguguuucgcgcggcggcgggggggaauagccccccccaaaauggggagacguaauuauaaaaaaaaauuaugggggcccggcguuuuuuuuuccccccggggagggggggggguaaaauugguuucuuucccccccaaaaaaagcgggggcgggggaaaaaagccggc
	.(((((.(((..(((((...)))))..))).)))))......(((((((((.....))))...(((((((.........))))))))))))(((((.((((((..((((((((.....(((((((((..(((....)))..)))))))))........)))))).))..)))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig1114.820.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	2.795015	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccucau-cuuuga-agaaggccuugacaa--ugucaucgccagg
            ++++++|++++--|++-++++++++----||+++++--+++-++
            ++++++-++++---++-++++++++------+++++||+++-++
    REV:    gggguacggagaugucguucggaacaacgaaacggu--uggccc
	
	auccagcugcucuauggauugagagcagcucuggaccucaucuuugaagaaggccuugacaaugucaucgccaggcacgcccgguuggcaaagcaacaaggcuugcuguagaggcauggggg
	.((((((((((((........)))))))))..)))((((((((((..((.((((((((....(((((..(((.((....)).))))))))......)))))))).))...)))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig11150.664.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	4.403454	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgggccccuuauuccggaaaaaaa-uuguuuuuggcgcccc
            +++++-----------+++++++--|++++++++----++++
            +++++----|||||||+++++++---++++++++---|++++
    REV:    ugccccccc-------ccuuuuuaaaaacaaaaaaaa-gggg
	
	uccaauucgggggaggccguuccccccaaggugggggggggggccaaacccccccuuuuaccccgcccgcgggccccuuauuccggaaaaaaauuguuuuuggcgcccccccgggggaaaaaaaacaaaaauuuuucccccccccguggggaaaccacccccucuggg
	.(((....(((((.((...((((((....((((((((((((((.....))))))).....))))))).(((((...........(((((((..((((((((....((((....))))...))))))))...)))))))....))))))))))).)).)))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig11150.671.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	4.403454	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgggccccuuauuccggaaaaaaa-uuguuuuuggcgcccc
            +++++-----------+++++++--|++++++++----++++
            +++++----|||||||+++++++---++++++++---|++++
    REV:    ugccccccc-------ccuuuuuaaaaacaaaaaaaa-gggg
	
	cgggggaggccguuccccccaaggugggggggggggccaaacccccccuuuuaccccgcccgcgggccccuuauuccggaaaaaaauuguuuuuggcgcccccccgggggaaaaaaaacaaaaauuuuucccccccccguggggaaaccacccccu
	.(((((.((...((((((....((((((((((((((.....))))))).....))))))).(((((...........(((((((..((((((((....((((....))))...))))))))...)))))))....))))))))))).)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig11269.277.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	2.19725916666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccuccaucac-acuuauugggaugucaugguugacc
            ++++-+++--+++|++++++++++---++---++--+++
            ++++-+++--+++-++++++++++-||++|||++--+++
    REV:    gaaguaggcgguguuggauagcucg--ag---cgguugg
	
	auuuccuccaucacacuuauugggaugucaugguugaccagcuggaacauaccccaugucuccgcugccacacgaaucucuccgaccaccgccucucgcccucucgacaugucuaucaugggagggcggaggagguaugauguggcaggugagguuggcgagcucgauagguuguggcggaugaagaaccuagggauuguggugauaccagaauccacuagu
	.((((.(((..(((((((((((((...((...((..(((....(((((((.....)))).))).((((((((((........))...(((.((((.((((((((...((((.....)))))))))))))))).)))....))))))))....)))..)))).)))))))))).)))..))).))))...(((((((((.(((.....))).))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig11269.343.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	-1.1622325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaucucuccgaccacc----gccucu--cgcccucucgacaug
            ++++++-++--++++-||||++++++||++++++++---++++
            ++++++-++--++++-----++++++--++++++++|||++++
    REV:    uuggaguggacgguguaguauggaggaggcgggagg---guac
	
	gccacacgaaucucuccgaccaccgccucucgcccucucgacaugucuaucaugggagggcggaggagguaugauguggcaggugagguuggcgagcucgauagguuguggcggaugaagaaccuagggauuguggugauaccagaauccacuagu
	((((((..((((((.((..((((.((((((((((((((...((((.....))))))))))))..)))))).....))))..)).))))))..((....))......))))))...........(((((((((.(((.....))).))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig11274.761.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.50285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaggggggggaaccccccggggauuauaaaaaaaacggggguuucc
            ++++++++++++++---++++++++---------------++++++++++
            ++++++++++++++|||++++++++|||||||||||||||++++++++++
    REV:    cccuuuucccuccc---gggggccc---------------cccccaaggg
	
	agccaugguggguugucgagagagugccgaugaauuucaagcuaccagaaaaggcgagaugacugaugagucccccccgagaagccccaaaaaaaaccgcccccccggggaaaggggggggaaccccccggggauuauaaaaaaaacggggguuuccccccgggaaccccccccgggggcccucccuuuucccaccccggccccuuaccggaaaaaacggugccccccuuuucccccucgggggaggggggggggguuuucuuuuuuaccccgcggcggggagug
	.(((.((((((.(((((....))..............))).)))))).....)))...............(((((.(((.((((((((.......((((........((((((((((((((...((((((((...............((((((((((....))))))))))))))))))))))))))))))))...((((.......))))......)))).((((((((..(((....)))..)))))))))))))))).............))).)))))...

##################################################

##################################################
>Contig11274.761.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.50285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaggggggggaaccccccggggauuauaaaaaaaacggggguuucc
            ++++++++++++++---++++++++---------------++++++++++
            ++++++++++++++|||++++++++|||||||||||||||++++++++++
    REV:    cccuuuucccuccc---gggggccc---------------cccccaaggg
	
	agccaugguggguugucgagagagugccgaugaauuucaagcuaccagaaaaggcgagaugacugaugagucccccccgagaagccccaaaaaaaaccgcccccccggggaaaggggggggaaccccccggggauuauaaaaaaaacggggguuuccccccgggaaccccccccgggggcccucccuuuucccaccccggccccuuaccggaaaaaacggugccccccuuuucccccucgggggaggggggggggguuuucuuuuuuaccccgcggcggggagug
	.(((.((((((.(((((....))..............))).)))))).....))).....((((....))))(((((((.((((((((.......((((........((((((((((((((...((((((((...............((((((((((....))))))))))))))))))))))))))))))))...((((.......))))......)))).((((((((..(((....)))..)))))))))))))))).............))).))))....

##################################################

##################################################
>Contig11274.828.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.50285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaggggggggaaccccccggggauuauaaaaaaaacggggguuucc
            ++++++++++++++---++++++++---------------++++++++++
            ++++++++++++++|||++++++++|||||||||||||||++++++++++
    REV:    cccuuuucccuccc---gggggccc---------------cccccaaggg
	
	gagucccccccgagaagccccaaaaaaaaccgcccccccggggaaaggggggggaaccccccggggauuauaaaaaaaacggggguuuccccccgggaaccccccccgggggcccucccuuuucccaccccggccccuuaccggaaaaaacggugccccccuuuucccccucgggggaggggggggggguuuucuuuuuuaccccgcggcggggagug
	...(((((.(((.((((((((.......((((........((((((((((((((...((((((((...............((((((((((....))))))))))))))))))))))))))))))))...((((.......))))......)))).((((((((..(((....)))..)))))))))))))))).............))).)))))...

##################################################

##################################################
>Contig11274.838.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.0531533333333329	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccccccggggaaaggggggggaaccccccggggauuauaaaaaaaacggggguuucc
            +++------++++++++++++++---++++++++---------------++++++++++
            +++-----|++++++++++++++|||++++++++|||||||||||||||++++++++++
    REV:    cggcccca-cccuuuucccuccc---gggggccc---------------cccccaaggg
	
	cgagaagccccaaaaaaaaccgcccccccggggaaaggggggggaaccccccggggauuauaaaaaaaacggggguuuccccccgggaaccccccccgggggcccucccuuuucccaccccggccccuuaccggaaaaaacggugccccccuuuucc
	.((((((..............(((......((((((((((((((...((((((((...............((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))))))).....)))....(((((.......))))).....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig11274.857.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.50285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaggggggggaaccccccggggauuauaaaaaaaacggggguuucc
            ++++++++++++++---++++++++---------------++++++++++
            ++++++++++++++|||++++++++|||||||||||||||++++++++++
    REV:    cccuuuucccuccc---gggggccc---------------cccccaaggg
	
	ccgcccccccggggaaaggggggggaaccccccggggauuauaaaaaaaacggggguuuccccccgggaaccccccccgggggcccucccuuuucccaccccggccccuuaccggaaaaaacggugccccccuuuucccccucgggggaggggggggggguuuucuuuuuuaccccgcggcggggagugu
	.((((((((((((((((((((((((...((((((((...............((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))))))).....((((((.(((((.......)))))((((((((..(((....)))..))))))))))))))...............))).)))).))).

##################################################

##################################################
>Contig11274.868.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.50285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaggggggggaaccccccggggauuauaaaaaaaacggggguuucc
            ++++++++++++++---++++++++---------------++++++++++
            ++++++++++++++|||++++++++|||||||||||||||++++++++++
    REV:    cccuuuucccuccc---gggggccc---------------cccccaaggg
	
	gggaaaggggggggaaccccccggggauuauaaaaaaaacggggguuuccccccgggaaccccccccgggggcccucccuuuucccaccccggccccuuaccggaaaaaacggugccccccuuuucccccucgggggaggggggggggguuuucuuuuuuaccccgcggcgggga
	((((((((((((((...((((((((...............((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))))))).((((.(((...(((((.......)))))((((((((..(((....)))..))))))))(((((..........)))))..))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11296.1006.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	1.32257333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucaucuggaaagccaucagugggaugucuuccua---cagu---ucccuug-cg
            ++++++-----+++---++++++++-++---+++-|||++++|||+++++++|++
            ++++++|||||+++-||++++++++|++--|+++----++++---+++++++-++
    REV:    gagugg-----ucgu--guuaccuu-cgau-ggaguuggucgagaagggaacagc
	
	guccuguggcggaaucgccaaucuuguggcacaugccacagcccagggcgauuccgccacaagaaaauauauucaucuggaaagccaucagugggaugucuuccuacaguucccuugcgaagggacgacaagggaagagcugguugagguagcuuccauugugcuggugagaaucgaggaaaugugaaagaggggagguaaccuuggcggugaggaacgggaugccggagucaaaguuuccua
	.((.(((((((((((((((....(((((((....))))))).....))))))))))))))).)).......((((((.....(((...((((((((.((...(((.(((((((((((((......)).)))))))...))))....)))..)))))))))).))))))))).....(((((((.(((..((((........))))..((((............))))...)))..))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11296.897.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	0.307445333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauauucaucuggaaa---gccau--cagugggaugucuuccua---cagu---ucccuug-cg
            ++++++--+++-++--|||++++-||++++++++-++---+++-|||++++|||+++++++|++
            ++++++-|+++-++-----++++---++++++++|++--|+++----++++---+++++++-++
    REV:    guguaaa-ggagcuaagaguggucguguuaccuu-cgau-ggaguuggucgagaagggaacagc
	
	ggcaucggggaucuagaagggaaaugggaagacgccuugacaaaaucagggcgggcaauucuucgacgggauccgcugaagaaagccgcccauguccuugcaaaggacaguccuguggcggaaucgccaaucuuguggcacaugccacagcccagggcgauuccgccacaagaaaauauauucaucuggaaagccaucagugggaugucuuccuacaguucccuugcgaagggacgacaagggaagagcugguugagguagcuuccauugugcuggugagaaucgaggaaaugugaaagaggggagguaaccuuggcggugaggaacgggaugccggaguca
	(((.((.((.((((...(((((.(((((....((((((((.....))))))))(((..(((((((.(((...))).))))))).))).))))).)))))((.((((((..((((((((((((((((((....(((((((....))))))).....)))))))))))))).......((((((..(((.((..((((.((((((((.((...(((.(((((((((((((......)).)))))))...))))....)))..))))))))))...)))).....)).))).)))))).....))))..))..)))).))...........)))).)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig11296.914.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	0.307445333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauauucaucuggaaa---gccau--cagugggaugucuuccua---cagu---ucccuug-cg
            ++++++--+++-++--|||++++-||++++++++-++---+++-|||++++|||+++++++|++
            ++++++-|+++-++-----++++---++++++++|++--|+++----++++---+++++++-++
    REV:    guguaaa-ggagcuaagaguggucguguuaccuu-cgau-ggaguuggucgagaagggaacagc
	
	agggaaaugggaagacgccuugacaaaaucagggcgggcaauucuucgacgggauccgcugaagaaagccgcccauguccuugcaaaggacaguccuguggcggaaucgccaaucuuguggcacaugccacagcccagggcgauuccgccacaagaaaauauauucaucuggaaagccaucagugggaugucuuccuacaguucccuugcgaagggacgacaagggaagagcugguugagguagcuuccauugugcuggugagaaucgaggaaaugugaaagaggggagguaaccuuggcggugaggaacgggaugccggagucaaaguuuccua
	.(((((((..((...((((((((.....))))))))((((.(((((((.(((...))).))))))).((((((..((((((.....)))))).((.(((((((((((((((....(((((((....))))))).....))))))))))))))).))...((((((..(((.((..((((.((((((((.((...(((.(((((((((((((......)).)))))))...))))....)))..))))))))))...)))).....)).))).))))))...((((........))))))))))...........))))....))...))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11296.920.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	0.307445333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauauucaucuggaaa---gccau--cagugggaugucuuccua---cagu---ucccuug-cg
            ++++++--+++-++--|||++++-||++++++++-++---+++-|||++++|||+++++++|++
            ++++++-|+++-++-----++++---++++++++|++--|+++----++++---+++++++-++
    REV:    guguaaa-ggagcuaagaguggucguguuaccuu-cgau-ggaguuggucgagaagggaacagc
	
	augggaagacgccuugacaaaaucagggcgggcaauucuucgacgggauccgcugaagaaagccgcccauguccuugcaaaggacaguccuguggcggaaucgccaaucuuguggcacaugccacagcccagggcgauuccgccacaagaaaauauauucaucuggaaagccaucagugggaugucuuccuacaguucccuugcgaagggacgacaagggaagagcugguugagguagcuuccauugugcuggugagaaucgaggaaaugugaaagaggggagguaaccuuggcggugaggaacgggaugccggagucaaaguuuccuac
	.(((((((.((((((((.....))))))))((((.(((((((.(((...))).))))))).((((((..((((((.....)))))).((.(((((((((((((((....(((((((....))))))).....))))))))))))))).))...((((((..(((.((..((((.((((((((.((...(((.(((((((((((((......)).)))))))...))))....)))..))))))))))...)))).....)).))).))))))...((((........))))))))))...........))))..........))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11296.928.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	0.307445333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauauucaucuggaaa---gccau--cagugggaugucuuccua---cagu---ucccuug-cg
            ++++++--+++-++--|||++++-||++++++++-++---+++-|||++++|||+++++++|++
            ++++++-|+++-++-----++++---++++++++|++--|+++----++++---+++++++-++
    REV:    guguaaa-ggagcuaagaguggucguguuaccuu-cgau-ggaguuggucgagaagggaacagc
	
	acgccuugacaaaaucagggcgggcaauucuucgacgggauccgcugaagaaagccgcccauguccuugcaaaggacaguccuguggcggaaucgccaaucuuguggcacaugccacagcccagggcgauuccgccacaagaaaauauauucaucuggaaagccaucagugggaugucuuccuacaguucccuugcgaagggacgacaagggaagagcugguugagguagcuuccauugugcuggugagaaucgaggaaaugugaaagaggggagguaaccuuggcggugaggaacgggaugccggagucaaaguuuccua
	.((((((((.....)))))))).....(((((((.(((...))).))))))).((((((..((((((.....)))))).((.(((((((((((((((....(((((((....))))))).....))))))))))))))).))...((((((..(((.((..((((.((((((((.((...(((.(((((((((((((......)).)))))))...))))....)))..))))))))))...)))).....)).))).))))))...((((........)))))))))).((((((..(((......)))...))).))).

##################################################

##################################################
>Contig11296.944.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	1.32257333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucaucuggaaagccaucagugggaugucuuccua---cagu---ucccuug-cg
            ++++++-----+++---++++++++-++---+++-|||++++|||+++++++|++
            ++++++|||||+++-||++++++++|++--|+++----++++---+++++++-++
    REV:    gagugg-----ucgu--guuaccuu-cgau-ggaguuggucgagaagggaacagc
	
	agggcgggcaauucuucgacgggauccgcugaagaaagccgcccauguccuugcaaaggacaguccuguggcggaaucgccaaucuuguggcacaugccacagcccagggcgauuccgccacaagaaaauauauucaucuggaaagccaucagugggaugucuuccuacaguucccuugcgaagggacgacaagggaagagcugguugagguagcuuccauugugcuggugagaaucgaggaaaugugaaagaggggagguaaccuuggcggugaggaacgggaugccggagucaaaguuuccua
	.((((.(((..(((((((.(((...))).))))))).))))))).((((((.....)))))).((.(((((((((((((((....(((((((....))))))).....))))))))))))))).)).......((((((.....(((...((((((((.((...(((.(((((((((((((......)).)))))))...))))....)))..)))))))))).))))))))).....(((((((.(((..((((........))))..((((............))))...)))..))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11296.944.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	1.32257333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucaucuggaaagccaucagugggaugucuuccua---cagu---ucccuug-cg
            ++++++-----+++---++++++++-++---+++-|||++++|||+++++++|++
            ++++++|||||+++-||++++++++|++--|+++----++++---+++++++-++
    REV:    gagugg-----ucgu--guuaccuu-cgau-ggaguuggucgagaagggaacagc
	
	agggcgggcaauucuucgacgggauccgcugaagaaagccgcccauguccuugcaaaggacaguccuguggcggaaucgccaaucuuguggcacaugccacagcccagggcgauuccgccacaagaaaauauauucaucuggaaagccaucagugggaugucuuccuacaguucccuugcgaagggacgacaagggaagagcugguugagguagcuuccauugugcuggugagaaucgaggaaaugugaaagaggggagguaaccuuggcggugaggaacgggaugccggagucaaaguuuccua
	.((((((....(((((((.(((...))).)))))))..)))))).((((((.....)))))).((.(((((((((((((((....(((((((....))))))).....))))))))))))))).)).......((((((.....(((...((((((((.((...(((.(((((((((((((......)).)))))))...))))....)))..)))))))))).))))))))).....(((((((.(((..((((........))))..((((............))))...)))..))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11296.954.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	0.307445333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauauucaucuggaaa---gccau--cagugggaugucuuccua---cagu---ucccuug-cg
            ++++++--+++-++--|||++++-||++++++++-++---+++-|||++++|||+++++++|++
            ++++++-|+++-++-----++++---++++++++|++--|+++----++++---+++++++-++
    REV:    guguaaa-ggagcuaagaguggucguguuaccuu-cgau-ggaguuggucgagaagggaacagc
	
	auucuucgacgggauccgcugaagaaagccgcccauguccuugcaaaggacaguccuguggcggaaucgccaaucuuguggcacaugccacagcccagggcgauuccgccacaagaaaauauauucaucuggaaagccaucagugggaugucuuccuacaguucccuugcgaagggacgacaagggaagagcugguugagguagcuuccauugugcuggugagaaucgaggaaaugugaaagaggggagguaaccuuggcggugaggaacgggaugccggagucaaaguuuccua
	.(((((((.(((...))).))))))).((((((..((((((.....)))))).((.(((((((((((((((....(((((((....))))))).....))))))))))))))).))...((((((..(((.((..((((.((((((((.((...(((.(((((((((((((......)).)))))))...))))....)))..))))))))))...)))).....)).))).))))))...((((........)))))))))).((((((..(((......)))...))).))).

##################################################

##################################################
>Contig11296.963.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	0.307445333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauauucaucuggaaa---gccau--cagugggaugucuuccua---cagu---ucccuug-cg
            ++++++--+++-++--|||++++-||++++++++-++---+++-|||++++|||+++++++|++
            ++++++-|+++-++-----++++---++++++++|++--|+++----++++---+++++++-++
    REV:    guguaaa-ggagcuaagaguggucguguuaccuu-cgau-ggaguuggucgagaagggaacagc
	
	cgggauccgcugaagaaagccgcccauguccuugcaaaggacaguccuguggcggaaucgccaaucuuguggcacaugccacagcccagggcgauuccgccacaagaaaauauauucaucuggaaagccaucagugggaugucuuccuacaguucccuugcgaagggacgacaagggaagagcugguugagguagcuuccauugugcuggugagaaucgaggaaaugugaaagaggggagguaaccuuggcggugaggaacgggaugccggagucaaaguuuccua
	.((((.(((((.(((...(((.(((.((((((.....)))))).((.(((((((((((((((....(((((((....))))))).....))))))))))))))).))...((((((..(((.((..((((.((((((((.((...(((.(((((((((((((......)).)))))))...))))....)))..))))))))))...)))).....)).))).))))))......))).)))...))))))))....((.(((....)))...))......)))).

##################################################

##################################################
>Contig11296.968.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	0.307445333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauauucaucuggaaa---gccau--cagugggaugucuuccua---cagu---ucccuug-cg
            ++++++--+++-++--|||++++-||++++++++-++---+++-|||++++|||+++++++|++
            ++++++-|+++-++-----++++---++++++++|++--|+++----++++---+++++++-++
    REV:    guguaaa-ggagcuaagaguggucguguuaccuu-cgau-ggaguuggucgagaagggaacagc
	
	uccgcugaagaaagccgcccauguccuugcaaaggacaguccuguggcggaaucgccaaucuuguggcacaugccacagcccagggcgauuccgccacaagaaaauauauucaucuggaaagccaucagugggaugucuuccuacaguucccuugcgaagggacgacaagggaagagcugguugagguagcuuccauugugcuggugagaaucgaggaaaugugaaagaggggagguaaccuuggcggugaggaacgggaugccggagucaaaguuuccua
	.(((((.(((...(((.(((.((((((.....)))))).((.(((((((((((((((....(((((((....))))))).....))))))))))))))).))...((((((..(((.((..((((.((((((((.((...(((.(((((((((((((......)).)))))))...))))....)))..))))))))))...)))).....)).))).))))))......))).)))...))))))))..((((((..(((......)))...))).))).

##################################################

##################################################
>Contig11296.980.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	0.307445333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauauucaucuggaaa---gccau--cagugggaugucuuccua---cagu---ucccuug-cg
            ++++++--+++-++--|||++++-||++++++++-++---+++-|||++++|||+++++++|++
            ++++++-|+++-++-----++++---++++++++|++--|+++----++++---+++++++-++
    REV:    guguaaa-ggagcuaagaguggucguguuaccuu-cgau-ggaguuggucgagaagggaacagc
	
	agccgcccauguccuugcaaaggacaguccuguggcggaaucgccaaucuuguggcacaugccacagcccagggcgauuccgccacaagaaaauauauucaucuggaaagccaucagugggaugucuuccuacaguucccuugcgaagggacgacaagggaagagcugguugagguagcuuccauugugcuggugagaaucgaggaaaugugaaagaggggagguaaccuuggcggugaggaacgggaugccggagucaaaguuuccua
	.((((((..((((((.....)))))).((.(((((((((((((((....(((((((....))))))).....))))))))))))))).))...((((((..(((.((..((((.((((((((.((...(((.(((((((((((((......)).)))))))...))))....)))..))))))))))...)))).....)).))).))))))...((((........)))))))))).((((((..(((......)))...))).))).

##################################################

##################################################
>Contig11296.984.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	0.307445333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauauucaucuggaaa---gccau--cagugggaugucuuccua---cagu---ucccuug-cg
            ++++++--+++-++--|||++++-||++++++++-++---+++-|||++++|||+++++++|++
            ++++++-|+++-++-----++++---++++++++|++--|+++----++++---+++++++-++
    REV:    guguaaa-ggagcuaagaguggucguguuaccuu-cgau-ggaguuggucgagaagggaacagc
	
	gcccauguccuugcaaaggacaguccuguggcggaaucgccaaucuuguggcacaugccacagcccagggcgauuccgccacaagaaaauauauucaucuggaaagccaucagugggaugucuuccuacaguucccuugcgaagggacgacaagggaagagcugguugagguagcuuccauugugcuggugagaaucgaggaaaugugaaagaggggagguaaccuuggcggugaggaacgggaugccggagucaaaguuuccu
	.(((...(((((((.((((((..((((((((((((((((((....(((((((....))))))).....)))))))))))))).......((((((..(((.((..((((.((((((((.((...(((.(((((((((((((......)).)))))))...))))....)))..))))))))))...)))).....)).))).)))))).....))))..))..))))....)))))))..))).....((((.......)))).

##################################################

##################################################
>Contig11349.373.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	1.6035525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugacugu-cgauccuugaguug---aucagcaaaccg-----uuguc--gc-ugcacc--acugga
            ++++++-|++++--++++++++|||++++++++++--|||||++++-||++|+++++-||++++++
            ++++++--++++||++++++++---++++++++++-------++++---++-+++++---++++++
    REV:    acugacucgcua--aacuuaacaaauaguuguuuguacuugaaacguuacgaaugugccuugacuu
	
	cugacugucgauccuugaguugaucagcaaaccguugucgcugcaccacuggaucguucaguuccguguaagcauugcaaaguucauguuuguugauaaacaauucaaaucgcucagucaa
	.((((((.((((..((((((((((((((((((..((((.(((((((.((((((...))))))...))))).))...)))).......))))))))))...))))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig11357.391.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaguaga-ggcgcug---aucaugagcua
            ++++++++|+++++--|||++++--+++++
            ++++++++-+++++-----++++--+++++
    REV:    cgucaucuaccguguaguaugguguucggu
	
	gcaguagaggcgcugaucaugagcuacguaguucgaugggcuuaucacgcagccgccauggcugcaccugaagcauggcuugugguaugaugugccaucuacugcc
	(((((((((((((..((((..(((((((.....))....((((.....((((((.....)))))).....)))).)))))..)))).....))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11357.391.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaguaga-ggcgcug---aucaugagcua
            ++++++++|+++++--|||+++++++++++
            ++++++++-+++++-----+++++++++++
    REV:    cgucaucuaccguguaguaugguguucggu
	
	gcaguagaggcgcugaucaugagcuacguaguucgaugggcuuaucacgcagccgccauggcugcaccugaagcauggcuugugguaugaugugccaucuacugcc
	(((((((((((((..(((((((((((((.....))....((((.....((((((.....)))))).....)))).))))))))))).....))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11357.391.2	is_not_MIRNA
	VAL:	1.33	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaguaga-ggcgcug---aucaugagcuacgu
            ++++++++|+++++--|||++++--+++++-++
            ++++++++-+++++-----++++--+++++-++
    REV:    cgucaucuaccguguaguaugguguucgguacg
	
	gcaguagaggcgcugaucaugagcuacguaguucgaugggcuuaucacgcagccgccauggcugcaccugaagcauggcuugugguaugaugugccaucuacugcc
	(((((((((((((..((((..(((((.((.....((((....))))..((((((.....)))))).......)).)))))..)))).....))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11371.943.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.110366666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuggcuaacgagauaugggggccuuucc--cccccuacugaauuccugc
            ++++-++-----++++++++++++--+++||+++++++++-++----+++
            ++++-++--|||++++++++++++-|+++--+++++++++-++---|+++
    REV:    uaacgggag---uuauauccccggu-aggaagggggguggguuuuu-gcg
	
	ggcauaugucgggcccgccacugaaauuucuaaaaaguuggcuaacgagauaugggggccuuucccccccuacugaauuccugccccugcguuuuuggguggggggaaggauggccccuauauugagggcaauaaaaaaauuucuggugcgcccuuuuuucacccccgagagggggggaauaagggguuuuccccccaaaauaagggggggaaaaacgcgggaaaaaaaaaaugugggaagaaaaaggcagcaaaaaaaaggcggcgagacaacgaaaaaaaaggggggcgggg
	(((....)))...((((((.((....((((((....((((.((.....((((((((((((..((((((((((((.((....(((....)))...)).)))))))))..))).))))))))))))..)).)))).......(((((.(((.(((((((.(((.(((((....))))).))).)))))))(((((((((........)))))))))..))).))))).........)))))).......((.((.........)).))..................)).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig11371.945.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.110366666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuggcuaacgagauaugggggccuuucc--cccccuacugaauuccugc
            ++++-++-----++++++++++++--+++||+++++++++-++----+++
            ++++-++--|||++++++++++++-|+++--+++++++++-++---|+++
    REV:    uaacgggag---uuauauccccggu-aggaagggggguggguuuuu-gcg
	
	cauaugucgggcccgccacugaaauuucuaaaaaguuggcuaacgagauaugggggccuuucccccccuacugaauuccugccccugcguuuuuggguggggggaaggauggccccuauauugagggcaauaaaaaaauuucuggugcgcccuuuuuucacccccgagagggggggaauaagggguuuuccccccaaaauaagggggggaaaaacgcgggaaaaaaaaaaugugggaagaaaaaggcagcaaaaaaaaggcggcgagacaacgaaaaaaaaggggggcggggguguu
	.((((.((..((((.((.......((((((....((((.((.....((((((((((((..((((((((((((.((....(((....)))...)).)))))))))..))).))))))))))))..)).)))).......(((((.(((.(((((((.(((.(((((....))))).))).)))))))(((((((((........)))))))))..))).))))).........)))))).......((.((.........)).)).................)).)))).)).)))).

##################################################

##################################################
>Contig11371.955.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.110366666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuggcuaacgagauaugggggccuuucc--cccccuacugaauuccugc
            ++++-++-----++++++++++++--+++||+++++++++-++----+++
            ++++-++--|||++++++++++++-|+++--+++++++++-++---|+++
    REV:    uaacgggag---uuauauccccggu-aggaagggggguggguuuuu-gcg
	
	gcccgccacugaaauuucuaaaaaguuggcuaacgagauaugggggccuuucccccccuacugaauuccugccccugcguuuuuggguggggggaaggauggccccuauauugagggcaauaaaaaaauuucuggugcgcccuuuuuucacccccgagagggggggaauaagggguuuuccccccaaaauaagggggggaaaaacgcgggaaaaaaaaaaugugggaagaaaaaggcagcaaaaaaaaggcggcgagacaacgaaaaaaaaggggggcgggg
	.((((((.((....((((((....((((.((.....((((((((((((..((((((((((((.((....(((....)))...)).)))))))))..))).))))))))))))..)).)))).......(((((.(((.(((((((.(((.(((((....))))).))).)))))))(((((((((........)))))))))..))).))))).........)))))).......((.((.........)).))..................)).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig11371.983.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.55998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuaacgagauaugggggccuuucc--cccccuacugaauuccugc
            +++-----++++++++++++--+++||+++++++++-++----+++
            +++---||++++++++++++-|+++--+++++++++-++---|+++
    REV:    cgggag--uuauauccccggu-aggaagggggguggguuuuu-gcg
	
	gcuaacgagauaugggggccuuucccccccuacugaauuccugccccugcguuuuuggguggggggaaggauggccccuauauugagggcaauaaaaaaauuucuggugcgcccuuuuuucacccccgagagggggggaauaagggguuuuccccccaaaauaagggggggaaaaacgcgggaaaaaaaaaaugugggaagaaaaaggcagcaaaaaaaaggcggcgagacaacgaaaaaaaaggggggcggggguguuggggguuuu
	(((.....((((((((((((..((((((((((((.((....(((....)))...)).)))))))))..))).))))))))))))...)))......(((((..((..(((.(((.((((((.(((((....)))))...........((((((((((........)))))))))).((((............))))....)))))).((.((.........)).))........................))).)))..))..)))))

##################################################

##################################################
>Contig11402.793.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	12.7711535	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggcaaaucccuauguccuuugcucccaagaaugaaaauuccg--ucuccgccggauuucgcccuggaacccguaaggggugggg
            +++++++------++++-++++++-+++++++-------++++-||++++++--++-++++--++-++++++++-++++++-++++
            +++++++||||||++++-++++++|+++++++-----||++++---++++++--++-++++--++-++++++++-++++++|++++
    REV:    auccguu------uacaagaaaug-ggguuuugguag--ggggaaaggggguaacccaaagaaggcccuugggucuuuccc-cccc
	
	ccccgugucgggcgaguaaucgucgcuguggcccaacagcaucaccucguuguggugggaaaaguaguuauuuugagaucguaaucccuguggaucccaucacggcguccauuaauccggcaguacaguggaaaaaacguacaaugggcaaaucccuauguccuuugcucccaagaaugaaaauuccgucuccgccggauuucgcccuggaacccguaagggguggggguugacccccccuuucuggguucccggaagaaacccaaugggggaaagggggaugguuuugggguaaagaacauuugccuaaaguuaucgggggggggaaaaggggacccccccccccccccuucuuuauauuuuggacauuuauuggggggguguuuuuuuuaagaccaauauuuuuaaagaaaaaaagaaaauuuccucccgccccuuuuccucccu
	.((((.(((((((((....)))).(((((......))))).......(((((((((((((...((((..(((.((....)).)))..))))...))))))))))))).........))))).((((.((.......))))))..(((((((......((((.((((((.(((((((.......((((.((((((..((.((((..((.((((((((.((((((.((((.....)))))))))).)))))))).))..)))).))..))))))...)))).....))))))))))))).))))))))))).......))))((((((((((((((..(((((((........(((.........)))........)))))))..((((((((((((.......))))))))))))..................)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11402.914.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	12.7711535	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggcaaaucccuauguccuuugcucccaagaaugaaaauuccg--ucuccgccggauuucgcccuggaacccguaaggggugggg
            +++++++------++++-++++++-+++++++-------++++-||++++++--++-++++--++-++++++++-++++++-++++
            +++++++||||||++++-++++++|+++++++-----||++++---++++++--++-++++--++-++++++++-++++++|++++
    REV:    auccguu------uacaagaaaug-ggguuuugguag--ggggaaaggggguaacccaaagaaggcccuugggucuuuccc-cccc
	
	aguacaguggaaaaaacguacaaugggcaaaucccuauguccuuugcucccaagaaugaaaauuccgucuccgccggauuucgcccuggaacccguaagggguggggguugacccccccuuucuggguucccggaagaaacccaaugggggaaagggggaugguuuugggguaaagaacauuugccuaaaguuaucgggggggggaaaaggggacccccccccccccccuucuuuauauuuuggacauuuauuggggggguguuuuuuuuaagaccaauauuuuuaaagaaaaaaagaaaauuuccucccgccccuuuuccucccuuuuaugu
	.((((.((.......))))))..(((((((......((((.((((((.(((((((.......((((.((((((..((.((((..((.((((((((.((((((.((((.....)))))))))).)))))))).))..)))).))..))))))...)))).....))))))))))))).)))))))))))....(((..((((((((((((((((..(((((((........(((.........)))........)))))))..((((((((((((.......))))))))))))..................))))))))))))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig11402.928.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	12.7711535	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggcaaaucccuauguccuuugcucccaagaaugaaaauuccg--ucuccgccggauuucgcccuggaacccguaaggggugggg
            +++++++------++++-++++++-+++++++-------++++-||++++++--++-++++--++-++++++++-++++++-++++
            +++++++||||||++++-++++++|+++++++-----||++++---++++++--++-++++--++-++++++++-++++++|++++
    REV:    auccguu------uacaagaaaug-ggguuuugguag--ggggaaaggggguaacccaaagaaggcccuugggucuuuccc-cccc
	
	aacguacaaugggcaaaucccuauguccuuugcucccaagaaugaaaauuccgucuccgccggauuucgcccuggaacccguaagggguggggguugacccccccuuucuggguucccggaagaaacccaaugggggaaagggggaugguuuugggguaaagaacauuugccuaaaguuaucgggggggggaaaaggggacccccccccccccccuucuuuauauuuuggacauuuauuggggggguguuuuuuuuaagaccaauauuuuuaaagaaaaaaagaaaauuuccucccgccccuuuuccucccuuuuaugug
	.(((((...(((((((......((((.((((((.(((((((.......((((.((((((..((.((((..((.((((((((.((((((.((((.....)))))))))).)))))))).))..)))).))..))))))...)))).....))))))))))))).)))))))))))........(((((((((((((((((..(((((((........(((.........)))........)))))))..((((((((((((.......))))))))))))..................)))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11402.931.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	12.7711535	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggcaaaucccuauguccuuugcucccaagaaugaaaauuccg--ucuccgccggauuucgcccuggaacccguaaggggugggg
            +++++++------++++-++++++-+++++++-------++++-||++++++--++-++++--++-++++++++-++++++-++++
            +++++++||||||++++-++++++|+++++++-----||++++---++++++--++-++++--++-++++++++-++++++|++++
    REV:    auccguu------uacaagaaaug-ggguuuugguag--ggggaaaggggguaacccaaagaaggcccuugggucuuuccc-cccc
	
	guacaaugggcaaaucccuauguccuuugcucccaagaaugaaaauuccgucuccgccggauuucgcccuggaacccguaagggguggggguugacccccccuuucuggguucccggaagaaacccaaugggggaaagggggaugguuuugggguaaagaacauuugccuaaaguuaucgggggggggaaaaggggacccccccccccccccuucuuuauauuuuggacauuuauuggggggguguuuuuuuuaagaccaauauuuuuaaagaaaaaaagaaaauuuccucccgccccuuuuccucccuuuuauguga
	.((((.(((((((......((((.((((((.(((((((.......((((.((((((..((.((((..((.((((((((.((((((.((((.....)))))))))).)))))))).))..)))).))..))))))...)))).....))))))))))))).)))))))))))........(((((((((((((((((..(((((((........(((.........)))........)))))))..((((((((((((.......))))))))))))..................)))))))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig11402.936.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	12.7711535	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggcaaaucccuauguccuuugcucccaagaaugaaaauuccg--ucuccgccggauuucgcccuggaacccguaaggggugggg
            +++++++------++++-++++++-+++++++-------++++-||++++++--++-++++--++-++++++++-++++++-++++
            +++++++||||||++++-++++++|+++++++-----||++++---++++++--++-++++--++-++++++++-++++++|++++
    REV:    auccguu------uacaagaaaug-ggguuuugguag--ggggaaaggggguaacccaaagaaggcccuugggucuuuccc-cccc
	
	augggcaaaucccuauguccuuugcucccaagaaugaaaauuccgucuccgccggauuucgcccuggaacccguaagggguggggguugacccccccuuucuggguucccggaagaaacccaaugggggaaagggggaugguuuugggguaaagaacauuugccuaaaguuaucgggggggggaaaaggggacccccccccccccccuucuuuauauuuuggacauuuauuggggggguguuuuuuuuaagaccaauauuuuuaaagaaaaaaagaaaauuuccucccgccccuuuuccucccuuuuaugu
	.(((((((......((((.((((((.(((((((.......((((.((((((..((.((((..((.((((((((.((((((.((((.....)))))))))).)))))))).))..)))).))..))))))...)))).....))))))))))))).)))))))))))....(((..((((((((((((((((..(((((((........(((.........)))........)))))))..((((((((((((.......))))))))))))..................))))))))))))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig11456.260.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	0.127445499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguga-auuu-ccuuucuuuuccuuuuaccaucucucucucuc
            ++-++|++++|+++++--++++++++--++---++++++++++
            ++-++-++++-+++++-|++++++++--++--|++++++++++
    REV:    acccuguaaacggaaac-gggggaagggggaa-agagagagag
	
	cugugaauuuccuuucuuuuccuuuuaccaucucucucucucuuugaaugcaauucaguaccagcagcaaugcuagcuagaguguggcagaaaggccucugcagagagccugcaaauuucucucaaucucucuucugcggaugccugugauauuaauucuaucucaaauuaugugaaugaugaugauggaaagagagagagaaagggggaagggggcaaaggcaaaugucccaa
	.((.(((((((((((..((((((((..((...((((((((((......(((.(((((((...((((....)))).))).))))...)))...((((.(((((((((((.....................)))).))))))).))))..........(((((((....(((((....)))))...))))))).))))))))))..))..)))))))).))))).)))).)).)).

##################################################

##################################################
>Contig11466.660.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.09	MeanVal:	-1.38591016666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgucg-cggucguuggguagucaaguggga
            ++++++|++++++++++++-------+++++
            ++++++-++++++++++++|||||||+++++
    REV:    ggcggcagccggcggcuua-------gcccu
	
	aucgucgcggucguuggguagucaagugggaaaaauuuaucccgauucggcggccgacggcgga
	.((((((((((((((((((.......(((((........))))))))))))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig1151.403.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.64	MeanVal:	3.13060266666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgaaaguuuc--ugauuucgggcuc--gcaaagcuccucu
            +++++++++++||++++--++++---||+++-++++++-++
            +++++++++++--++++-|++++-----+++-++++++-++
    REV:    ggcuuucaaggguacugu-gcucaccacuguaucgaggcga
	
	uccgaaaguuucugauuucgggcucgcaaagcuccucugcuccgagcggagcuaugucaccacucgugucaugggaacuuucggu
	.(((((((((((((((..((((...(((.((((((.((......)).)))))).))).....)))).))))..))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11556.437.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	0.163373111111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgu-gcugggaaaugagcuggaca---ucc
            +++|++++++++++--++-+++++|||+++
            +++-++++++++++||++-+++++---+++
    REV:    guaucgauccuuug--cgcucugugaaagg
	
	ccgugcugggaaaugagcuggacauccugugaggaaagugucucgcguuuccuagcuauga
	.(((((((((((((..((.((((((((.....)))...))))).)))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig11566.348.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.54	MeanVal:	4.239084	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuguuugau-ggcag----uggagcuuu-cuucagaagau
            +++++-----|+++++||||++++++++-|+++--++++++
            +++++------+++++----++++++++--+++--++++++
    REV:    gaacaucgugucuguuaagaacuucgagucgaauccuuuua
	
	ccuuguuugauggcaguggagcuuucuucagaagaugaucaauuuuccuaagcugagcuucaagaauugucugugcuacaagaagauuuucaucaaccuggugcugguauuugucauaaagcaccgggaucgaaagacugagaagaaucc
	.(((((.....(((((((((((((.(((..((((((.....))))))..)))..))))))))....)))))......)))))..((((((..(((.(((((((((..(((.....))).))))))))).((....)).)))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig11568.1061.0	is_not_MIRNA
	VAL:	3.47	MeanVal:	1.365496	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaggaua-aaucccaaaacccacccacuaag
            ++++++++|++++++----+++-+++--++++
            ++++++++-++++++-|||+++-+++--++++
    REV:    uuuccuauauuggggg---gggagggaaauuu
	
	guuuggaacuuugaaaccccaaaaggauaaaucccaaaacccacccacuaagcaaaacccuuuaaagggagggggggguuauauccuuugggggaaaacuugggaauguguuucucuuuuuuuuauuuuuuccccccacccuccaaaa
	.((((((..............((((((((((((((....(((.(((..((((........))))..))).))).)))))).))))))))(((((((((..((((((.............))))))..))))))))).....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig11568.1081.0	is_not_MIRNA
	VAL:	3.47	MeanVal:	1.365496	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaggaua-aaucccaaaacccacccacuaag
            ++++++++|++++++----+++-+++--++++
            ++++++++-++++++-|||+++-+++--++++
    REV:    uuuccuauauuggggg---gggagggaaauuu
	
	aaaaggauaaaucccaaaacccacccacuaagcaaaacccuuuaaagggagggggggguuauauccuuugggggaaaacuugggaauguguuucucuuuuuuuuauuuuuucccccc
	.((((((((((((((....(((.(((..((((........))))..))).))).)))))).))))))))(((((((((..((((((.............))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11582.394.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-1.04841	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggcc-uggaggaggagga----uccguuu
            +++++-|+++++++++++++||||+++-+++
            +++++--+++++++++++++----+++-+++
    REV:    cguuguagccuccuccuuuugucaagggaaa
	
	cggcuucuucgaugcccggggcauuggagaacauuuuguggccuggaggaggaggauccguuuguaagaaagggaacuguuuuccuccuccgauguugcuuccu
	.((.((((((((((((...))))))))))))......(((((.((((((((((((((((.(((.....))).)))....)))))))))))))..)))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig11582.397.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-1.04841	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggcc-uggaggaggagga----uccguuu
            +++++-|+++++++++++++||||+++-+++
            +++++--+++++++++++++----+++-+++
    REV:    cguuguagccuccuccuuuugucaagggaaa
	
	cuucuucgaugcccggggcauuggagaacauuuuguggccuggaggaggaggauccguuuguaagaaagggaacuguuuuccuccuccgauguugcu
	.((((((((((((...))))))))))))......(((((.((((((((((((((((.(((.....))).)))....)))))))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig11582.419.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.23486716666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggag-aacauuuuguggccuggaggaggagga----uccguuu
            ++++|++++++---------++++++++++++||||+++-+++
            ++++-++++++|||||||||++++++++++++----+++-+++
    REV:    cuucguuguag---------ccuccuccuuuugucaagggaaa
	
	ggagaacauuuuguggccuggaggaggaggauccguuuguaagaaagggaacuguuuuccuccuccgauguugcuuccu
	((((((((((.........(((((((((((((((.(((.....))).)))....)))))))))))))))))).))))..

##################################################

##################################################
>Contig11582.431.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-1.04841	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggcc-uggaggaggagga----uccguuu
            +++++-|+++++++++++++||||+++-+++
            +++++--+++++++++++++----+++-+++
    REV:    cguuguagccuccuccuuuugucaagggaaa
	
	guggccuggaggaggaggauccguuuguaagaaagggaacuguuuuccuccuccgauguugcu
	(((((.((((((((((((((((.(((.....))).)))....)))))))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig11615.422.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.79	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucgug--ugauaugcguuuuucguugcaccggca
            +++++++||++++-----+++++++++++---++++
            +++++++--++++-||||+++++++++++---++++
    REV:    gaagcaccgacuga----aaagagcaacgccuucgu
	
	acuucgugugauaugcguuuuucguugcaccggcaauuagacaugcuuccgcaacgagaaaagucagccacgaaga
	.(((((((((((.....(((((((((((...((((........))))...))))))))))).))))..))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11619.272.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.142868333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcucaucuuggccagagcucugc-uggcg-ucuuu-gccggcgaacauggcguaggagccgccggggcc
            ++++++++-++++-----+++++|+++++|++---|+++++------++++++---+++++-+++--++
            ++++++++-++++--|||+++++-+++++-++----+++++-----|++++++---+++++-+++--++
    REV:    ugaguagguucgggu---agaugcaccgcuaguucccggcccacaa-gcugcaguguuggccguugagg
	
	aguccguggagagaagggaugacgucggcgucauccuugcucaucuuggccagagcucugcuggcgucuuugccggcgaacauggcguaggagccgccggggccguaaaaggaguugccgguugugacgucgaacacccggcccuugaucgccacguagaugggcuuggaugagucggugccguuguacugacucagcugcgccgccgugaacuccaucggaug
	.((((((((((...((((((((((....))))))))))((((((((.((((.....((((((((((((...(((((......((((((...(((((.(((..((......))..))).)))))...)))))).....)))))....)).))))).)))))..)))).))))))))((((((.((((........)))).)))))).......))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig1162.1054.0	is_not_MIRNA
	VAL:	3.66	MeanVal:	2.36886933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaaaaaa-ccguguucccccccccuuuuuuuucucc
            +++-+++--|++++---+++++++++++++++++++++
            +++-+++---++++|||+++++++++++++++++++++
    REV:    cuucuuucucggcg---gggggggggaaaagagagggg
	
	cgaaaaaaaaccguguucccccccccuuuuuuuucuccucuuuuggggagagaaaaggggggggggcggcucuuucuucu
	.(((.(((..((((...(((((((((((((((((((((......)))))))))))))))))))))))))...))).))).

##################################################

##################################################
>Contig11634.1043.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuucauuaacaacgagauuuacgcccuugagaaucuccug-uccc-guuucagc
            ++++++++--------------+++++++-----++++++-|+++-|++++++++
            ++++++++-|||||||||||||+++++++|||||++++++--+++--++++++++
    REV:    gggaguaag-------------gugggga-----ggaggagaagguacgaagucg
	
	cccuucauuaacaacgagauuuacgcccuugagaaucuccugucccguuucagcaaucacggccgucaaauccuugacuuggagcaacggcuucuucuccgauguccccgccgccgcugacgccgugagacgccugacggagaggcggcggcugcugaagcauggaagaggaggagggguggaaugaggga
	.((((((((..............(((((((.....((((((.(((.((((((((.....(((..(((((....)))))..(((((....)))))....)))........(((((((((....((((.((....)).))))...))))))))).))))))))..)))..))))))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11634.1065.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcccuugagaaucuccug-uccc-guuucagc
            +++++++-----++++++-|+++-|++++++++
            +++++++|||||++++++--+++--++++++++
    REV:    gugggga-----ggaggagaagguacgaagucg
	
	acgcccuugagaaucuccugucccguuucagcaaucacggccgucaaauccuugacuuggagcaacggcuucuucuccgauguccccgccgccgcugacgccgugagacgccugacggagaggcggcggcugcugaagcauggaagaggaggaggggugg
	.(((((((.....((((((.(((.((((((((.....(((..(((((....)))))..(((((....)))))....)))........(((((((((....((((.((....)).))))...))))))))).))))))))..)))..))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11676.1053.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.70	MeanVal:	0.689461333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguucuccgcg------gcgg-augaggacugcagugagac
            +++++++++--||||||++++|+++++++---++++--+++
            +++++++++--------++++-+++++++-||++++--+++
    REV:    uuaagaggcuaguuauacgucuugcuuuua--gucgaccug
	
	gaccaggaguucuccgcggcggaugaggacugcagugagacaucguccagcugauuuucguucugcauauugaucggagaauugguaagauuggauuacuggucuguggggaucggugaucugagcuggug
	.(((((.(((((((((..(((((((((((...((((..(((...)))..)))).))))))).))))........))))))))).......(((((((((((((((....))))))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig11676.948.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.70	MeanVal:	0.689461333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguucuccgcg------gcgg-augaggacugcagugagac
            +++++++++--||||||++++|+++++++---++++--+++
            +++++++++--------++++-+++++++-||++++--+++
    REV:    uuaagaggcuaguuauacgucuugcuuuua--gucgaccug
	
	aguggcucccuaucgccgacgaacggaagcuuguuugcuucagcugcucgaauggcggagugcugcugcaugaugucuucgucggcgacggaggcggcuacguccgaccaggaguucuccgcggcggaugaggacugcagugagacaucguccagcugauuuucguucugcauauugaucggagaauugguaagauuggauuacuggucuguggggaucggugaucugagcugguguaaggga
	.((((((.(((.((((((((((...(((((......)))))............((((..((((....))))..)))).))))))))))...))).)))))).(((.(((((.(((((((((..(((((((((((...((((..(((...)))..)))).))))))).))))........))))))))).......(((((((((((((((....))))))))))))))).)))))....))).

##################################################

##################################################
>Contig11714.663.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	0.0658783333333329	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuuggcuuuacugg-gcgagaauacguauguauuc-ccguc
            +++++++++---++++|+++++++-++++------++|+++++
            +++++++++|||++++-+++++++-++++||||||++-+++++
    REV:    uuaaaccga---ggccguguucuuuugua------agugguag
	
	cgcuuggggugucccuaaugaugaccccgccagcaaauuuggcuuuacugggcgagaauacguauguauucccgucaucaugauggugaauguuuucuugugccggagccaaauuc
	.((((((((((((......))).))))))..))).(((((((((...(((((((((((.((((......(((((((.....))))).)))))).))))))).))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11714.697.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	0.0658783333333329	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuuggcuuuacugg-gcgagaauacguauguauuc-ccguc
            +++++++++---++++|+++++++-++++------++|+++++
            +++++++++|||++++-+++++++-++++||||||++-+++++
    REV:    uuaaaccga---ggccguguucuuuugua------agugguag
	
	aaauuuggcuuuacugggcgagaauacguauguauucccgucaucaugauggugaauguuuucuugugccggagccaaauuc
	.(((((((((...(((((((((((.((((......(((((((.....))))).)))))).))))))).))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11782.264.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	-0.934070666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuu-gucua-uuaguggaaaugggccgauga-gcu-uuagccccu
            +++++|++++-|++++--++-----++++++--|+++|+++++++++
            +++++-++++--++++--++-||||++++++---+++-+++++++++
    REV:    ccgaaguaggacaauccucug----cgguuaaggcgacgauuggggg
	
	gagaauuauaaacuuuuuaauuguggcuugucuauuaguggaaaugggccgaugagcuuuagccccugggcgggaucaaagaauuaucuuuucucgcugucacaucauuuuauggggggguuagcagcggaauuggcgucuccuaacaggaugaagccguuucgagcuuaugcuauuuuaggugaugacuacgucauugcugacgcggcaguagcucgggaauaugugaaucuca
	((((.(((((..............(((((((((.((((..((.....((((((..((((((((((((.(((((((..(((((....))))))))))))....(((......))).))))))))).)))...)))))).))..))))..)))).))))).(((((((((..((((......((..(((((...)))))..)).....))))..)))))))))...))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig11782.647.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.207775	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggucuaugguaacaacuuggac-uacugguuaggaggu
            +++++++++++++----+++++++|+++-+++++++++++
            +++++++++++++----+++++++-+++-+++++++++++
    REV:    cuuuagaugcuaugcaggggcuugcaugccuaguucucca
	
	gauaucugcuuugugccauacguaugauauuacauuuaauguguauaugcgucuggcuggggcagguuaucgcguccgugcgcaguguagaaauaaaaaauauaaaagauggcggagaauacucgcucuauauuccaaguuuggggucuaugguaacaacuuggacuacugguuaggagguggcaaaccucuugauccguacguucggggacguaucguagauuucuuucguccggag
	(((((((((((((.((((.(((((((....(((((.....)))))))))))).)))))))))))))).)))...((((..((.((((((((....................((.(((....)))))))))))))........(((((((((((((....((((((((((.(((((((((((.....))))))))))).))).)))))))....)))))))))))))...))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig11782.647.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.207775	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggucuaugguaacaacuuggac-uacugguuaggaggu
            +++++++++++++----+++++++|+++-+++++++++++
            +++++++++++++----+++++++-+++-+++++++++++
    REV:    cuuuagaugcuaugcaggggcuugcaugccuaguucucca
	
	gauaucugcuuugugccauacguaugauauuacauuuaauguguauaugcgucuggcuggggcagguuaucgcguccgugcgcaguguagaaauaaaaaauauaaaagauggcggagaauacucgcucuauauuccaaguuuggggucuaugguaacaacuuggacuacugguuaggagguggcaaaccucuugauccguacguucggggacguaucguagauuucuuucguccggag
	(((((((((((((.((((.(((((((....(((((.....)))))))))))).)))))))))))))).)))...((((..((.((((((((....................((((.......))))))))))))........(((((((((((((....((((((((((.(((((((((((.....))))))))))).))).)))))))....)))))))))))))...))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig11782.649.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.312850499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucugcuuugugccauacguaugauauuacau
            ++++++++++-++++-+++++++----+++++
            ++++++++++|++++-+++++++||||+++++
    REV:    uggacggggu-cggucugcguau----augug
	
	uaucugcuuugugccauacguaugauauuacauuuaauguguauaugcgucuggcuggggcagguuaucgcguccgugcgca
	.((((((((((.((((.(((((((....(((((.....)))))))))))).))))))))))))))....((((....)))).

##################################################

##################################################
>Contig11782.756.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.00	MeanVal:	0.683331999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuccaaguuu--ggggucuaugguaacaacuuggac-uacugguuaggaggu
            +++++------||+++++++++++++----+++++++|+++-+++++++++++
            +++++--------+++++++++++++----+++++++-+++-+++++++++++
    REV:    ugaggccugcuuucuuuagaugcuaugcaggggcuugcaugccuaguucucca
	
	uggcggagaauacucgcucuauauuccaaguuuggggucuaugguaacaacuuggacuacugguuaggagguggcaaaccucuugauccguacguucggggacguaucguagauuucuuucguccggagu
	.(((.(((....))))))....(((((......(((((((((((((....((((((((((.(((((((((((.....))))))))))).))).)))))))....)))))))))))))........)))))

##################################################

##################################################
>Contig11782.756.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.00	MeanVal:	0.683331999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuccaaguuu--ggggucuaugguaacaacuuggac-uacugguuaggaggu
            +++++------||+++++++++++++----+++++++|+++-+++++++++++
            +++++--------+++++++++++++----+++++++-+++-+++++++++++
    REV:    ugaggccugcuuucuuuagaugcuaugcaggggcuugcaugccuaguucucca
	
	uggcggagaauacucgcucuauauuccaaguuuggggucuaugguaacaacuuggacuacugguuaggagguggcaaaccucuugauccguacguucggggacguaucguagauuucuuucguccggagu
	.(((((.......)))))....(((((......(((((((((((((....((((((((((.(((((((((((.....))))))))))).))).)))))))....)))))))))))))........)))))

##################################################

##################################################
>Contig11782.777.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.00	MeanVal:	0.683331999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuccaaguuu--ggggucuaugguaacaacuuggac-uacugguuaggaggu
            +++++------||+++++++++++++----+++++++|+++-+++++++++++
            +++++--------+++++++++++++----+++++++-+++-+++++++++++
    REV:    ugaggccugcuuucuuuagaugcuaugcaggggcuugcaugccuaguucucca
	
	uauuccaaguuuggggucuaugguaacaacuuggacuacugguuaggagguggcaaaccucuugauccguacguucggggacguaucguagauuucuuucguccggagu
	.(((((......(((((((((((((....((((((((((.(((((((((((.....))))))))))).))).)))))))....)))))))))))))........)))))

##################################################

##################################################
>Contig11782.784.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.207775	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggucuaugguaacaacuuggac-uacugguuaggaggu
            +++++++++++++----+++++++|+++-+++++++++++
            +++++++++++++----+++++++-+++-+++++++++++
    REV:    cuuuagaugcuaugcaggggcuugcaugccuaguucucca
	
	aguuuggggucuaugguaacaacuuggacuacugguuaggagguggcaaaccucuugauccguacguucggggacguaucguagauuucuuucg
	.....(((((((((((((....((((((((((.(((((((((((.....))))))))))).))).)))))))....))))))))))))).....

##################################################

##################################################
>Contig11782.789.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.207775	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggucuaugguaacaacuuggac-uacugguuaggaggu
            +++++++++++++----+++++++|+++-+++++++++++
            +++++++++++++----+++++++-+++-+++++++++++
    REV:    cuuuagaugcuaugcaggggcuugcaugccuaguucucca
	
	ggggucuaugguaacaacuuggacuacugguuaggagguggcaaaccucuugauccguacguucggggacguaucguagauuucu
	(((((((((((((....((((((((((.(((((((((((.....))))))))))).))).)))))))....))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11791.204.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	1.8791955	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuuuca---gaacaagugaagagga-auuuccgagg---------gaagugccaucgccgagacgcacc
            ++++++--|||+++++++-+++++++-|++++++++++|||||||||+++++--------+++++-++-++
            ++++++-----+++++++-+++++++--++++++++++---------+++++-|||||||+++++-++|++
    REV:    ccgaagcgcuauuuguuuucuucuucgcugaaggcuccgcaaucucucuucaa-------gcucuucg-gg
	
	agcagcuaauaauaacuacaauugcuuuggcuaagugaaacauaaaauuuuugcagaacugugcgcaaggccugauguauugacauuaaguaguugaucagcggcuuucagaacaagugaagaggaauuuccgagggaagugccaucgccgagacgcaccuauacuugggcuucucgaacuucucucuaacgccucggaagucgcuucuucuuuuguuuaucgcgaagccaugaauggauaaaacgcaauccuucaagucagcuggacuauaaccagauuuuagcugca
	.((((((((...(((((((....((((((((..(((....((.........))....)))..)).)))))).((((((....)))))).))))))).(((((((((((..(((((((.(((((((.(((((((((((((((........(((((.((.((.......)))).))))).))))).........))))))))))..))))))).))))))).....)))))).((((.((((........)))))))).....)))))..............)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11847.378.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaacg---gggac-ugguu-ggagggug-----ugggaggucaggau-cuggacg
            ++++++|||+++++|++++-|++++++--|||||+++++++++--+++|+++++++
            ++++++---+++++-++++--++++++-------+++++++++||+++-+++++++
    REV:    cguugcgucuccuguaccacuucucucuguuuaggcccuucgg--cuacgaccugu
	
	gcaacggggacugguuggagggugugggaggucaggaucuggacguugccgcucuuguccagcaucggcuucccggauuugucucucuucaccauguccucugcguugcc
	(((((((((((((((.((((((..(((((((((..((((((((((..........))))))).)))))))))))).......))))))..)))).)))))...)))))).

##################################################

##################################################
>Contig11887.648.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	0.102899999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcgcggaguauaacgucggaagaguagauggcu-uagcuccaguagcaac
            +++--++++++----++-++-++++------+++|+++++++++++-++++
            +++--++++++---|++|++|++++-----|+++-+++++++++++-++++
    REV:    uugaaccucgucua-ca-cc-ucucuaaga-cgagguugagguugugguug
	
	aagcgcggaguauaacgucggaagaguagauggcuuagcuccaguagcaacgggaguugguguuggaguuggagcagaaucucuccacaucugcuccaaguug
	.(((..((((((....((.((.((((......((((((((((((((.((((....)))).))))))))))).))).....))))))))...))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig11898.559.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-2.1639065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggagaccga----gc--caguggcuu--ugaug
            ++++++++++||||++||++++++++-||+++++
            ++++++++++----++--++++++++---+++++
    REV:    gccucugguuuuuccgacgucaucggcuugcugu
	
	ucggagaccgagccaguggcuuugauguuagaacuuugucguucggcuacugcagccuuuuuggucuccg
	.((((((((((((((((((((.(((((.........)))))...))))))))..))....))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig11959.632.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	0.0148886666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugcagcugcggca-gcca---ccagagaagcacua-gg
            ++++-++--+++++|++++|||++++++++++----|++
            ++++-++--+++++-++++---++++++++++-----++
    REV:    ggugcuggugcuguacggucacgguuucuucgccgugcc
	
	gcugcagcugcggcagccaccagagaagcacuaggugggccgugccgcuucuuuggcacuggcaugucguggucgugga
	.((((.((..(((((((((((((((((((....((....)).....))))))))))...)))).)))))..)).)))).

##################################################

##################################################
>Contig11959.632.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.0137156666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugcagcugcggca-gcca---ccagagaagcacua-gg
            ++++-+++++++++|++++|||++++++++++----|++
            ++++-+++++++++-++++---++++++++++-----++
    REV:    ggugcuggugcuguacggucacgguuucuucgccgugcc
	
	gcugcagcugcggcagccaccagagaagcacuaggugggccgugccgcuucuuuggcacuggcaugucguggucgugga
	.((((.(((((((((((((((((((((((....((....)).....))))))))))...)))).))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig11961.1130.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.05	MeanVal:	-0.2806925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggguuuuaccaccaaaagauguuuucccccccccuuuuuccc
            +++++-----------------++++++++++++++++--+++
            +++++---||||||||||||||++++++++++++++++--+++
    REV:    acccacaa--------------aaagggggggggggagggggg
	
	cuggguuuuaccaccaaaagauguuuucccccccccuuuuucccgggggccacaaaacugaaaaaaaaaaaaaaggggggagggggggggggaaaaacacccac
	.(((((.................((((((((((((((((..(((..............................)))..))))))))))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig1197.950.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.00471333333333323	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggccccacacaaaagag---gcgcc---------gggg
            +++++++++-+++++++---|||+++++|||||||||++++
            +++++++++-+++++++------+++++---------++++
    REV:    uuuuugggggguguuuuguggcgcgcggaaaaaaauauccc
	
	cguucguuuuuuacccccccguaaaagggggguaauaacggguuauuccccccaaaaaucacgggggaauaacccccagggaaaaaaaaaauuugugggacaaaaagaaggccccacacaaaagaggcgccggggaaaacccuauaaaaaaaggcgcgcgguguuuugugggggguuuuuucuucucaaaugagaggaagaagaaca
	.((((.....(((((((((.......)))))))))....(((((((((((((..........)))))))))))))(((.(((.........))).)))........(((((((((.(((((((...(((((((((....)))).........)))))......))))))).)))))))))(((((((....)))))))....)))).

##################################################

##################################################
>Contig11976.1002.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-0.553973333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggagagauaagcgggggggg-ggg---guuuuccu--ucccgcccc
            +++++++++++--------++++--++|+++|||++++++++||+++++-+++
            +++++++++++||||||||++++--++-+++---++++++++--+++++-+++
    REV:    uccccccccuc--------ccccuuuuacccuggcaaaaggauaaggguuggg
	
	ggggggggggagagauaagcgggggggggggguuuuccuucccgcccccaaaaagaggguugggaauaggaaaacggucccauuuucccccuccccccccuuuuuuccccguguggggggggagaauggugagaaaaagggggggcccuccucuaauuuuauuaa
	.(((((((((((........((((..((((((((((((((((((.(((........))).)))))..))))))))...))).))..)))))))))))))))(((..((((.....))))..)))..((((((((...(((((((...)))))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11976.913.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.1134635	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accc-ucuucccccagaaaaaccccacaaaaauaaauggggagaaaggggg
            +++-|+++++++---------+++++++--------+++++++++++++++
            +++--+++++++|||||||||+++++++||||||||+++++++++++++++
    REV:    ugguaagagggg---------ggggugu--------gccccuuuuuucccc
	
	gacccucuucccccagaaaaaccccacaaaaauaaauggggagaaagggggaaacaaacccguucuuuguaguggcguaccgaacgggcggggggggggagagauaagcgggggggggggguuuuccuucccgcccccaaaaagaggguugggaauaggaaaacggucccauuuucccccuccccccccuuuuuuccccguguggggggggagaauggugagaaaaagggggggcccuccucuaauuuuauuaauauuuuuucg
	.(((.(((((((.........(((((((........(((((((((((((((.......(((((((..(((....)))....))))))).((((((((((((((......((((((((((((....))))))).))))).......((((((............))).))).)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))..)))((((((((((((((...))))))).............))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11976.913.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.1134635	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accc-ucuucccccagaaaaaccccacaaaaauaaauggggagaaaggggg
            +++-|+++++++---------+++++++--------+++++++++++++++
            +++--+++++++|||||||||+++++++||||||||+++++++++++++++
    REV:    ugguaagagggg---------ggggugu--------gccccuuuuuucccc
	
	gacccucuucccccagaaaaaccccacaaaaauaaauggggagaaagggggaaacaaacccguucuuuguaguggcguaccgaacgggcggggggggggagagauaagcgggggggggggguuuuccuucccgcccccaaaaagaggguugggaauaggaaaacggucccauuuucccccuccccccccuuuuuuccccguguggggggggagaauggugagaaaaagggggggcccuccucuaauuuuauuaauauuuuuucg
	.(((.(((((((.........(((((((........(((((((((((((((.......(((((((..(((....)))....))))))).((((((((((((((......((((((((..((....))..))).))))).......((((((............))).))).)))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))))..)))((((((((((((((...))))))).............))))))).

##################################################

##################################################
>Contig11976.970.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-0.553973333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggagagauaagcgggggggg-ggg---guuuuccu--ucccgcccc
            +++++++++++--------++++--++|+++|||++++++++||+++++-+++
            +++++++++++||||||||++++--++-+++---++++++++--+++++-+++
    REV:    uccccccccuc--------ccccuuuuacccuggcaaaaggauaaggguuggg
	
	acccguucuuuguaguggcguaccgaacgggcggggggggggagagauaagcgggggggggggguuuuccuucccgcccccaaaaagaggguugggaauaggaaaacggucccauuuucccccuccccccccuuuuuuccccguguggggggggagaauggugagaaaaagggggggcccuccucuaauuuuauuaa
	.(((((((..(((....)))....)))))))..(((((((((((........((((..((((((((((((((((((.(((........))).)))))..))))))))...))).))..)))))))))))))))(((..((((.....))))..)))..((((((((...(((((((...)))))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig12041.708.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-1.28592	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugugga-----gacgggagaccuaaguuuuc
            +++++++|||||+++--++++++-++++++++
            +++++++-----+++--++++++-++++++++
    REV:    ggcaucuugaucuuggguuuugguuuuaaggg
	
	acuguggagacgggagaccuaaguuuucaauuugggaauuuugguuuuggguucuaguucuacgga
	.((((((((((..((((((.((((((((.....)))))))).))))))..))).....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig12064.523.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	0.104274333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugcgcuacuacuuccgccgaaaccguugga---uuccucgacaacguaagggcucccu-cc---uccg-----acuugagucuc-cuccgaaguguucguc-cuu
            +++++++-+++--+++++++---+++++++-|||++++++++----------+++++++|++|||+++-|||||+++++-+++++|++++---++-++++++|+++
            +++++++-+++--+++++++|||+++++++----++++++++||||||||||+++++++-++---+++------+++++|+++++-++++-||++-++++++-+++
    REV:    gacgugaagauuuaggcggc---gguaguuaugagagggguu----------ugaggggugguaaaggacgagaugagc-cggggagaggg--cggaggcagagag
	
	cgguuuccuccgcugcgcuacuacuuccgccgaaaccguuggauuccucgacaacguaagggcucccuccuccgacuugagucuccuccgaaguguucguccuuggaguacaccgcaacgaugugguagcgcggagggagcgagagagacggaggcgggagaggggccgaguagagcaggaaaugguggggaguuuggggagaguauugauggcggcggauuuagaagugcagaucuccauugcuggaagugugaaugagcugcccccuccgggggaaaaccccggaaaaaacauugggaacaaaaggcccccaaaagggcccggaacccuaaaaaaggccggguuugggggggguuuuucccaaaggccccccccccccccggcaaaagauucaaaaaaaaaaucgcccccccccaaguuaaaaaggggggggggaa
	.((.((((....(((((((.(((..(((((((...(((((((.((((((((..........((((((((((((.(((((.(((((((((...((.(((((((((.......((((((....))))))..(((.......))).))).)))))).)).)))).))))))))))......)))...)).)))))))))))))))....))))))))))))))..))).))))))).((.(((.((..((.(((........))).))...(((((((.....))))))).....)).)))))......(((((......))))).)))).))........((((((...((((((((((((.....))))))))))))...))))))...................((.(((((((((..........))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig12064.534.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	0.104274333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugcgcuacuacuuccgccgaaaccguugga---uuccucgacaacguaagggcucccu-cc---uccg-----acuugagucuc-cuccgaaguguucguc-cuu
            +++++++-+++--+++++++---+++++++-|||++++++++----------+++++++|++|||+++-|||||+++++-+++++|++++---++-++++++|+++
            +++++++-+++--+++++++|||+++++++----++++++++||||||||||+++++++-++---+++------+++++|+++++-++++-||++-++++++-+++
    REV:    gacgugaagauuuaggcggc---gguaguuaugagagggguu----------ugaggggugguaaaggacgagaugagc-cggggagaggg--cggaggcagagag
	
	gcugcgcuacuacuuccgccgaaaccguuggauuccucgacaacguaagggcucccuccuccgacuugagucuccuccgaaguguucguccuuggaguacaccgcaacgaugugguagcgcggagggagcgagagagacggaggcgggagaggggccgaguagagcaggaaaugguggggaguuuggggagaguauugauggcggcggauuuagaagugcagaucuccauugcuggaagugugaaugagcugcccccuccgggggaaaaccccggaaaaaacauugggaacaaaaggcccccaaaagggcccggaacccuaaaaaaggccggguuugggggggguuuuucccaaaggccccccccccccccggcaaaagauucaaaaaaaaaaucgcccccccccaaguuaaaaaggggggggggaa
	.(((((((.(((..(((((((...(((((((.((((((((..........((((((((((((.(((((.(((((((((...((.(((((((((.......((((((....))))))..(((.......))).))).)))))).)).)))).))))))))))......)))...)).)))))))))))))))....))))))))))))))..))).)))))))...((((....))))....(((((...........(((((((.....))))))).......(((((.......(((((......)))))......))))).....((((((...((((((((((((.....))))))))))))...)))))).....))))).........((.(((((((((..........))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig12067.1068.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	0.458036666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggagg----------------uucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            +++++++++||||||||||||||||++++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            +++++++++----------------++++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    ccccccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	ccauuccaccuuugcccauaaaagggaggggcaaacuauccaucccccguuuccuuuaauuuucccaaaaaauuaaaggagguugugccugagauggggcccgggaaccgguugaaaacaaacccuuuccccgccuaaaaagggccuuuggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuuccccccc
	.((.((((..(((((((...........))))))).......((((((.((((((((((((((.....))))))))))))))....((((......((((..(((((..((((.......))))..))))).)))).....))))........))))))....)))).)).(((((((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))))................))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig12067.1075.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	0.458036666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggagg----------------uucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            +++++++++||||||||||||||||++++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            +++++++++----------------++++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    ccccccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	accuuugcccauaaaagggaggggcaaacuauccaucccccguuuccuuuaauuuucccaaaaaauuaaaggagguugugccugagauggggcccgggaaccgguugaaaacaaacccuuuccccgccuaaaaagggccuuuggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuuccccccc
	.(((((.(((......))))))))...((.(((((((((((.((((((((((((((.....))))))))))))))....((((......((((..(((((..((((.......))))..))))).)))).....))))........))))))....))))).))(((((((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))))................))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig12067.1089.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.3131515	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggaggu-------------ucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            +++--+++++|||||||||||||+++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            +++--+++++-------------+++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    cccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	aagggaggggcaaacuauccaucccccguuuccuuuaauuuucccaaaaaauuaaaggagguugugccugagauggggcccgggaaccgguugaaaacaaacccuuuccccgccuaaaaagggccuuuggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuucccccccuuuucuucuua
	(((..(((((...((.(((((((((((.((((((((((((((.....))))))))))))))....((((......((((..(((((..((((.......))))..))))).)))).....))))........))))))....))))).))(((..((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))).............)))))..))).)))))..)))....

##################################################

##################################################
>Contig12067.1089.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	0.303385333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggaggu-------------ucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            ++++++++++|||||||||||||+++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            ++++++++++-------------+++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    cccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	aagggaggggcaaacuauccaucccccguuuccuuuaauuuucccaaaaaauuaaaggagguugugccugagauggggcccgggaaccgguugaaaacaaacccuuuccccgccuaaaaagggccuuuggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuucccccccuuuucuucuua
	(((..(((((...((.(((((((((((.((((((((((((((.....))))))))))))))....((((......((((..(((((..((((.......))))..))))).)))).....))))........))))))....))))).))(((((((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))).............)))))))))).)))))..)))....

##################################################

##################################################
>Contig12067.1101.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	0.458036666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggagg----------------uucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            +++++++++||||||||||||||||++++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            +++++++++----------------++++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    ccccccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	aacuauccaucccccguuuccuuuaauuuucccaaaaaauuaaaggagguugugccugagauggggcccgggaaccgguugaaaacaaacccuuuccccgccuaaaaagggccuuuggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuuccccccc
	.((.(((((((((((.((((((((((((((.....))))))))))))))....((((......((((..(((((..((((.......))))..))))).)))).....))))........))))))....))))).))(((((((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))))................))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig12067.1104.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	0.458036666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggagg----------------uucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            +++++++++||||||||||||||||++++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            +++++++++----------------++++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    ccccccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	uauccaucccccguuuccuuuaauuuucccaaaaaauuaaaggagguugugccugagauggggcccgggaaccgguugaaaacaaacccuuuccccgccuaaaaagggccuuuggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuuccccccc
	.(((((((((((.((((((((((((((.....))))))))))))))....((((......((((..(((((..((((.......))))..))))).)))).....))))........))))))....)))))...(((((((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))))................))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig12067.1109.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.579773333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauuguggggggagg----------------uucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            +++----+++++++++||||||||||||||||++++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            +++----+++++++++----------------++++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    ucuuuucccccccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	aucccccguuuccuuuaauuuucccaaaaaauuaaaggagguugugccugagauggggcccgggaaccgguugaaaacaaacccuuuccccgccuaaaaagggccuuuggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuucccccccuuuucu
	.((((((.((((((((((((((.....))))))))))))))....((((......((((..(((((..((((.......))))..))))).)))).....))))........)))))).....(((....(((((((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))))................)))))))))....)))

##################################################

##################################################
>Contig12067.1144.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.318098	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaagggggaaauuuggauuguggggggaggu-------------ucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            +++++++++-------------++++++++++|||||||||||||+++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            +++++++++|||||||||||||++++++++++-------------+++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    cuuuucccc-------------cccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	aggagguugugccugagauggggcccgggaaccgguugaaaacaaacccuuuccccgccuaaaaagggccuuuggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuucccccccuuuucuucuuaaacaaacucc
	.((((.((((...(((((.((((((((((((..((((.......))))..)))))..........))))))).(((((((((.............(((((((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))).............))))))))))))))))))).))))).)))).))))

##################################################

##################################################
>Contig12067.1144.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.324439666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaagggggaaauuuggauuguggggggaggu-------------ucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            +++++++++-------------+++--+++++|||||||||||||+++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            +++++++++|||||||||||||+++--+++++-------------+++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    cuuuucccc-------------cccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	aggagguugugccugagauggggcccgggaaccgguugaaaacaaacccuuuccccgccuaaaaagggccuuuggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuucccccccuuuucuucuuaaacaaacucc
	.((((.((((...(((((.((((((((((((..((((.......))))..)))))..........))))))).(((((((((.............(((..((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))).............)))))..)))))))))))).))))).)))).))))

##################################################

##################################################
>Contig12067.1154.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0.544373333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuugg--aagggggaaauuuggauuguggggggagg----------------uucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            ++++-||+++--+++++----------+++++++++||||||||||||||||++++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            ++++---+++--+++++-|||||||||+++++++++----------------++++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    aaacaaauucuucuuuuc---------ccccccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	gccugagauggggcccgggaaccgguugaaaacaaacccuuuccccgccuaaaaagggccuuuggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuucccccccuuuucuucuuaaacaaac
	((((......((((..(((((..((((.......))))..))))).)))).....)))).((((.(((..(((((..........(((((((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))))................))))))))).)))))..)))...)))).

##################################################

##################################################
>Contig12067.1154.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.534146666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuugg--aagggggaaauuuggauuguggggggagg----------------uucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            ++++-||++++++++++----------+++++++++||||||||||||||||++++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            ++++---++++++++++-|||||||||+++++++++----------------++++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    aaacaaauucuucuuuuc---------ccccccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	gccugagauggggcccgggaaccgguugaaaacaaacccuuuccccgccuaaaaagggccuuuggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuucccccccuuuucuucuuaaacaaac
	((((......((((..(((((..((((.......))))..))))).)))).....)))).((((.((((((((((..........(((((((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))))................))))))))).))))))))))...)))).

##################################################

##################################################
>Contig12067.1156.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.318098	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaagggggaaauuuggauuguggggggaggu-------------ucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            +++++++++-------------++++++++++|||||||||||||+++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            +++++++++|||||||||||||++++++++++-------------+++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    cuuuucccc-------------cccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	cugagauggggcccgggaaccgguugaaaacaaacccuuuccccgccuaaaaagggccuuuggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuucccccccuuuucuucuuaa
	.(((((.((((((((((((..((((.......))))..)))))..........))))))).(((((((((.............(((((((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))).............))))))))))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig12067.1156.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.324439666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaagggggaaauuuggauuguggggggaggu-------------ucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            +++++++++-------------+++--+++++|||||||||||||+++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            +++++++++|||||||||||||+++--+++++-------------+++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    cuuuucccc-------------cccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	cugagauggggcccgggaaccgguugaaaacaaacccuuuccccgccuaaaaagggccuuuggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuucccccccuuuucuucuuaa
	.(((((.((((((((((((..((((.......))))..)))))..........))))))).(((((((((.............(((..((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))).............)))))..)))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig12067.1162.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.324439666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaagggggaaauuuggauuguggggggaggu-------------ucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            +++++++++-------------+++--+++++|||||||||||||+++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            +++++++++|||||||||||||+++--+++++-------------+++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    cuuuucccc-------------cccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	uggggcccgggaaccgguugaaaacaaacccuuuccccgccuaaaaagggccuuuggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuucccccccuuuucu
	.((((((((((((..((((.......))))..)))))..........))))))).(((((((((.............(((..((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))).............)))))..)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig12067.1162.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.318098	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaagggggaaauuuggauuguggggggaggu-------------ucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            +++++++++-------------++++++++++|||||||||||||+++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            +++++++++|||||||||||||++++++++++-------------+++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    cuuuucccc-------------cccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	uggggcccgggaaccgguugaaaacaaacccuuuccccgccuaaaaagggccuuuggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuucccccccuuuucu
	.((((((((((((..((((.......))))..)))))..........))))))).(((((((((.............(((((((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))).............))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig12067.1167.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	0.458036666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggagg----------------uucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            +++++++++||||||||||||||||++++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            +++++++++----------------++++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    ccccccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	cccgggaaccgguugaaaacaaacccuuuccccgccuaaaaagggccuuuggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuucccccccuuuucu
	.((((...))))..(((((....((((((((..((((.....))))....))))))))..............(((((((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))))................))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig12067.1178.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.579773333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauuguggggggagg----------------uucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            +++----+++++++++||||||||||||||||++++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            +++----+++++++++----------------++++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    ucuuuucccccccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	guugaaaacaaacccuuuccccgccuaaaaagggccuuuggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuucccccccuuuucuucuuaaaca
	(((.........((((((((..((((.....))))....)))))))).......(((....(((((((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))))................)))))))))....))).....))).

##################################################

##################################################
>Contig12067.1189.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.579773333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauuguggggggagg----------------uucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            +++----+++++++++||||||||||||||||++++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            +++----+++++++++----------------++++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    ucuuuucccccccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	acccuuuccccgccuaaaaagggccuuuggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuucccccccuuuucu
	.((((((((..((((.....))))....)))))))).......(((....(((((((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))))................)))))))))....)))

##################################################

##################################################
>Contig12067.1210.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.728955	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccuuugg--aagggggaaauuuggauuguggggggagg----------------uucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            ++--++++-||++++++++++----------+++++++++||||||||||||||||++++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            ++--++++---++++++++++-|||||||||+++++++++----------------++++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    ccucaaacaaauucuucuuuuc---------ccccccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	ggccuuuggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuucccccccuuuucuucuuaaacaaacucc
	((..((((.((((((((((..........(((((((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))))................))))))))).))))))))))...))))..))

##################################################

##################################################
>Contig12067.1210.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	0.914887999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccuuugg--aagggggaaauuuggauuguggggggagg----------------uucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            ++--++++-||+++--+++++----------+++++++++||||||||||||||||++++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            ++--++++---+++--+++++-|||||||||+++++++++----------------++++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    ccucaaacaaauucuucuuuuc---------ccccccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	ggccuuuggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuucccccccuuuucuucuuaaacaaacucc
	((..((((.(((..(((((..........(((((((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))))................))))))))).)))))..)))...))))..))

##################################################

##################################################
>Contig12067.1213.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.534146666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuugg--aagggggaaauuuggauuguggggggagg----------------uucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            ++++-||++++++++++----------+++++++++||||||||||||||||++++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            ++++---++++++++++-|||||||||+++++++++----------------++++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    aaacaaauucuucuuuuc---------ccccccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	cuuuggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuucccccccuuuucuucuuaaacaaac
	.((((.((((((((((..........(((((((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))))................))))))))).))))))))))...)))).

##################################################

##################################################
>Contig12067.1213.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0.544373333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuugg--aagggggaaauuuggauuguggggggagg----------------uucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            ++++-||+++--+++++----------+++++++++||||||||||||||||++++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            ++++---+++--+++++-|||||||||+++++++++----------------++++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    aaacaaauucuucuuuuc---------ccccccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	cuuuggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuucccccccuuuucuucuuaaacaaac
	.((((.(((..(((((..........(((((((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))))................))))))))).)))))..)))...)))).

##################################################

##################################################
>Contig12067.1217.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.318098	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaagggggaaauuuggauuguggggggaggu-------------ucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            +++++++++-------------++++++++++|||||||||||||+++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            +++++++++|||||||||||||++++++++++-------------+++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    cuuuucccc-------------cccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	ggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuucccccccuuuucu
	(((((((((.............(((((((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))).............))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig12067.1217.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.324439666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaagggggaaauuuggauuguggggggaggu-------------ucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            +++++++++-------------+++--+++++|||||||||||||+++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            +++++++++|||||||||||||+++--+++++-------------+++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    cuuuucccc-------------cccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	ggaagggggaaauuuggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuucccccccuuuucu
	(((((((((.............(((..((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))).............)))))..)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig12067.1232.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.579773333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauuguggggggagg----------------uucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            +++----+++++++++||||||||||||||||++++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            +++----+++++++++----------------++++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    ucuuuucccccccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	ggauuguggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuucccccccuuuucu
	(((....(((((((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))))................)))))))))....)))

##################################################

##################################################
>Contig12067.1239.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	0.458036666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggagg----------------uucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggg-ggg
            +++++++++||||||||||||||||++++++++++-+++++++++-----------+++++++++|+++
            +++++++++----------------++++++++++-+++++++++-----------+++++++++-+++
    REV:    ccccccuucucuauaaaaaaaaaaagagaagagguauauaaaaaaaaaagaaagagccccgccccgccc
	
	ggggggagguucuuuuccggguguuuuuugggggaaaaaaggggcgggggggaaaaccccgccccgccccgagaaagaaaaaaaaaauauauggagaagagaaaaaaaaaaauaucucuuccccccc
	(((((((((((((((((((.(((((((((...........((((((((((((.....))).)))))))))...........))))))))).))))))))))................))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig12074.1051.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccccgaaucgaaaaauuuuucggggguuuguggccc
            +++++++++++--+++---+++--+++--++++++-++++
            +++++++++++||+++---+++--+++--++++++|++++
    REV:    gggggggguuu--cuuaaaagggggccuuuaaacg-cggg
	
	auuuuugagaaaaaagaaaccccccccgaaucgaaaaauuuuucggggguuuguggcccccccggcccaaagggcgcaaauuuccgggggaaaauucuuuggggggggggggggagaggggagccccccgccacaaaaaa
	.((((((............(((((((((((..(((...(((..(((..((((((.((((............))))))))))..)))..)))...))))))))))))))((((((.........))))))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig1208.1132.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.2339915	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuggcguguucaggaguuuu-gcugcuguuggagu
            +++------++++++-++++++|++++++++++++++
            +++-|||||++++++-++++++-++++++++++++++
    REV:    aggu-----uaggucgucgaaagugacgacgaccuua
	
	agggccuucccauucuuggcguguucaggaguuuugcugcuguuggaguggauccuucugugauggggauagguccggcuguugcgauuccagcagcagugaaagcugcuggauuggag
	.(((....)))..(((......((((((.(((((((((((((((((((((((((..(((.......)))..))))).((....)).)))))))))))))).)))))).)))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig1208.1135.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.79	MeanVal:	1.5595105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guguucaggaguu-uugcu--gcuguuggaguggauccuucugugauggggauagguccggcug-uugcgau
            +++++++++++++|+++++||++++++++-++----+++++-++--++++---++-++--+++-|+++++++
            +++++++++++++-+++++--++++++++-++---|+++++|++||++++---++-++--+++--+++++++
    REV:    cacagguucucgguaacgaggcgguaauugcaauu-ggaag-cg--acccaguucgagaucgaagaaugcug
	
	gccuucccauucuuggcguguucaggaguuuugcugcuguuggaguggauccuucugugauggggauagguccggcuguugcgauuccagcagcagugaaagcugcuggauuggagcuucaagauauugaccucuucgaaauuaacgaggcauuugcuucccaauuugucuacugucguaagaagcuagagcuugacccagcgaagguuaacguuaauggcggagcaauggcucuuggacacccuuugggcgcuacaggugcucgcugcgucgccacucuuuugcacgagaugaagcgucguggaagggaugcucauuucggagucaucucaaugugcauugguacuggaaugggggcggca
	(((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((((.((....(((((.((..((((...((.((..(((.((((((((((((((((.......)))))))))((((((..((((....))))...)))))).......(((((....)))))..............)))))))..)))..)).))...)))))))))))...)).))))))))..))))).))))))))))))).....((((((.....))))))........))))..((..(((((((((((.((((((........)))))))))))).(((....)))...)))))..))....)))))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig1208.1135.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	1.62781166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guguucaggaguu-uugcu--gcuguuggaguggauccuucugugauggggauagguccggcug-uugcgau
            +++++++++++++|+++++||++--++++-++----+++++-++--++++---++-++--+++-|+++++++
            +++++++++++++-+++++--++--++++-++---|+++++|++||++++---++-++--+++--+++++++
    REV:    cacagguucucgguaacgaggcgguaauugcaauu-ggaag-cg--acccaguucgagaucgaagaaugcug
	
	gccuucccauucuuggcguguucaggaguuuugcugcuguuggaguggauccuucugugauggggauagguccggcuguugcgauuccagcagcagugaaagcugcuggauuggagcuucaagauauugaccucuucgaaauuaacgaggcauuugcuucccaauuugucuacugucguaagaagcuagagcuugacccagcgaagguuaacguuaauggcggagcaauggcucuuggacacccuuugggcgcuacaggugcucgcugcgucgccacucuuuugcacgagaugaagcgucguggaagggaugcucauuucggagucaucucaaugugcauugguacuggaaugggggcggca
	(((((((((((((((((((((((((((((((((((((..((((.((....(((((.((..((((...((.((..(((.((((((((((((((((.......)))))))))((((((..((((....))))...)))))).......(((((....)))))..............)))))))..)))..)).))...)))))))))))...)).))))..))..))))).))))))))))))).....((((((.....))))))........))))..((..(((((((((((.((((((........)))))))))))).(((....)))...)))))..))....)))))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig1208.1144.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.2339915	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuggcguguucaggaguuuu-gcugcuguuggagu
            +++------++++++-++++++|++++++++++++++
            +++-|||||++++++-++++++-++++++++++++++
    REV:    aggu-----uaggucgucgaaagugacgacgaccuua
	
	uucuuggcguguucaggaguuuugcugcuguuggaguggauccuucugugauggggauagguccggcuguugcgauuccagcagcagugaaagcugcuggauuggag
	.(((......((((((.(((((((((((((((((((((((((..(((.......)))..))))).((....)).)))))))))))))).)))))).)))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig1208.1149.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	1.158561	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcguguucaggaguu-uugcu--gcuguuggaguggauccuucugugauggggauagguccggcug-uugcgau
            ++-+++++++++++++|+++++||++++++++-++----+++++-++--++++---++-++--+++-|+++++++
            ++|+++++++++++++-+++++--++++++++-++---|+++++|++||++++---++-++--+++--+++++++
    REV:    cc-cacagguucucgguaacgaggcgguaauugcaauu-ggaag-cg--acccaguucgagaucgaagaaugcug
	
	ggcguguucaggaguuuugcugcuguuggaguggauccuucugugauggggauagguccggcuguugcgauuccagcagcagugaaagcugcuggauuggagcuucaagauauugaccucuucgaaauuaacgaggcauuugcuucccaauuugucuacugucguaagaagcuagagcuugacccagcgaagguuaacguuaauggcggagcaauggcucuuggacacccuuugggcgcuacaggugcucgcugcgucgccacucuuuugcacgagaugaagcgucguggaagggaugcucauuucggagucaucucaaugugcauugguacuggaaugggggcggcagcu
	((.((((((((((((((((((((((((((.((....(((((.((..((((...((.((..(((.((((((((((((((((.......)))))))))((((((..((((....))))...)))))).......(((((....)))))..............)))))))..)))..)).))...)))))))))))...)).))))))))..))))).)))))))))))))))...((((((.....))))))((((((((.(((.(((..(((.(((((((.((((((........)))))))))))))(((....)))...........)))..))).))).)))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig1208.1149.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	1.20737566666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcguguucaggaguu-uugcu--gcuguuggaguggauccuucugugauggggauagguccggcug-uugcgau
            ++-+++++++++++++|+++++||++--++++-++----+++++-++--++++---++-++--+++-|+++++++
            ++|+++++++++++++-+++++--++--++++-++---|+++++|++||++++---++-++--+++--+++++++
    REV:    cc-cacagguucucgguaacgaggcgguaauugcaauu-ggaag-cg--acccaguucgagaucgaagaaugcug
	
	ggcguguucaggaguuuugcugcuguuggaguggauccuucugugauggggauagguccggcuguugcgauuccagcagcagugaaagcugcuggauuggagcuucaagauauugaccucuucgaaauuaacgaggcauuugcuucccaauuugucuacugucguaagaagcuagagcuugacccagcgaagguuaacguuaauggcggagcaauggcucuuggacacccuuugggcgcuacaggugcucgcugcgucgccacucuuuugcacgagaugaagcgucguggaagggaugcucauuucggagucaucucaaugugcauugguacuggaaugggggcggcagcu
	((.((((((((((((((((((((..((((.((....(((((.((..((((...((.((..(((.((((((((((((((((.......)))))))))((((((..((((....))))...)))))).......(((((....)))))..............)))))))..)))..)).))...)))))))))))...)).))))..))..))))).)))))))))))))))...((((((.....))))))((((((((.(((.(((..(((.(((((((.((((((........)))))))))))))(((....)))...........)))..))).))).)))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig1208.945.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0.744007499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugggaacggaacucccguga-cuaucucuguugaugacgggauccga-ccgaa--ca-ca-aac-cuugaaggccuugccaag
            ++++++-++-+++--+++-++|+++++++++++---++-++++++++-|++++-||++|++|+++|++++++-++---++++++
            ++++++-++-+++--+++|++-+++++++++++---++|++++++++--++++---++-++-+++-++++++-++|||++++++
    REV:    gaccuuagcguugucggc-cuggauagggguagugucu-uccuaggugagguugucgucguuuugaggacuugug---cgguuc
	
	acugggaacggaacucccgugacuaucucuguugaugacgggauccgaccgaacacaaaccuugaaggccuugccaaguugaaaccugcauucaaaaaggauggcucuacaacugcagguacugcuagccaagugagugauggugcuggagcaguucucuuaaugaagagaagcuuggcuauccagaagggccuucccauucuuggcguguucaggaguuuugcugcuguuggaguggauccuucugugauggggauagguccggcuguugcgauuccagcagcagugaaagcugcugg
	.((((((.((.(((..(((.(((((((((((((...((.((((((((.((((.(((((((((((((.((...(((((((((((.......)))))...(((.((((((......((((...))))(((((((((.........(((....)))..((((((....)))))).)))))))))......)))))).)))....)))))))).)))))).))).)).))...))))..))))))))))...))))))))))).)))))..))).)).))))))(((((((....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1208.945.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	0.767333833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugggaacggaacucccguga-cuaucucuguugaugacgggauccga-ccgaa--ca-ca-aac-cuugaaggccuugccaag
            ++++++-++-+++--+++-++|+++++++--++---++-++++++++-|++++-||++|++|+++|++++++-++---++++++
            ++++++-++-+++--+++|++-+++++++--++---++|++++++++--++++---++-++-+++-++++++-++|||++++++
    REV:    gaccuuagcguugucggc-cuggauagggguagugucu-uccuaggugagguugucgucguuuugaggacuugug---cgguuc
	
	acugggaacggaacucccgugacuaucucuguugaugacgggauccgaccgaacacaaaccuugaaggccuugccaaguugaaaccugcauucaaaaaggauggcucuacaacugcagguacugcuagccaagugagugauggugcuggagcaguucucuuaaugaagagaagcuuggcuauccagaagggccuucccauucuuggcguguucaggaguuuugcugcuguuggaguggauccuucugugauggggauagguccggcuguugcgauuccagcagcagugaaagcugcugg
	.((((((.((.(((..(((.(((((((((..((...((.((((((((.((((.(((((((((((((.((...(((((((((((.......)))))...(((.((((((......((((...))))(((((((((.........(((....)))..((((((....)))))).)))))))))......)))))).)))....)))))))).)))))).))).)).))...))))..))))))))))...))..))))))).)))))..))).)).))))))(((((((....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1208.949.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	0.624259499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaa-cggaacucccguga-cuaucucuguugaugacgggauccga-ccgaa--ca-ca-aac-cuugaaggccuugccaag
            ++++|++-+++--+++-++|+++++++++++---++-++++++++-|++++-||++|++|+++|++++++-++---++++++
            ++++-++-+++--+++|++-+++++++++++---++|++++++++--++++---++-++-+++-++++++-++|||++++++
    REV:    ccuuagcguugucggc-cuggauagggguagugucu-uccuaggugagguugucgucguuuugaggacuugug---cgguuc
	
	ggaacggaacucccgugacuaucucuguugaugacgggauccgaccgaacacaaaccuugaaggccuugccaaguugaaaccugcauucaaaaaggauggcucuacaacugcagguacugcuagccaagugagugauggugcuggagcaguucucuuaaugaagagaagcuuggcuauccagaagggccuucccauucuuggcguguucaggaguuuugcugcuguuggaguggauccuucugugauggggauagguccggcuguugcgauuccagcagcagugaaagcugcugg
	((((((.(((..(((.(((((((((((((...((.((((((((.((((.(((((((((((((.((...(((((((((((.......)))))...(((.((((((......((((...))))(((((((((.........(((....)))..((((((....)))))).)))))))))......)))))).)))....)))))))).)))))).))).)).))...))))..))))))))))...))))))))))).)))))..))).)).))))..(((((((....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1208.949.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	0.643750499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaa-cggaacucccguga-cuaucucuguugaugacgggauccga-ccgaa--ca-ca-aac-cuugaaggccuugccaag
            ++++|++-+++--+++-++|+++++++--++---++-++++++++-|++++-||++|++|+++|++++++-++---++++++
            ++++-++-+++--+++|++-+++++++--++---++|++++++++--++++---++-++-+++-++++++-++|||++++++
    REV:    ccuuagcguugucggc-cuggauagggguagugucu-uccuaggugagguugucgucguuuugaggacuugug---cgguuc
	
	ggaacggaacucccgugacuaucucuguugaugacgggauccgaccgaacacaaaccuugaaggccuugccaaguugaaaccugcauucaaaaaggauggcucuacaacugcagguacugcuagccaagugagugauggugcuggagcaguucucuuaaugaagagaagcuuggcuauccagaagggccuucccauucuuggcguguucaggaguuuugcugcuguuggaguggauccuucugugauggggauagguccggcuguugcgauuccagcagcagugaaagcugcugg
	((((((.(((..(((.(((((((((..((...((.((((((((.((((.(((((((((((((.((...(((((((((((.......)))))...(((.((((((......((((...))))(((((((((.........(((....)))..((((((....)))))).)))))))))......)))))).)))....)))))))).)))))).))).)).))...))))..))))))))))...))..))))))).)))))..))).)).))))..(((((((....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1210.370.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.0907941666666662	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuggagcaggacaucga---gugcggcgguggauacauuaagcuucucucugg
            +++++-++-+++++++-|||+++-++-++++----++++++++++++-+++++
            +++++-++|+++++++----+++-++|++++----++++++++++++|+++++
    REV:    gaccuggu-uuguagugugauauucc-ucauagaggugguuugaaga-agacu
	
	aggcuggagcaggacaucgagugcggcgguggauacauuaagcuucucucuggauauguaaaucagaagaaguuugguggagauacuccuuauagugugauguuugguccagaca
	...(((((.((.(((((((.(((.((.((((....((((((((((((.(((((.........)))))))))))))))))....)))))).)))....))))))))).)))))...

##################################################

##################################################
>Contig1210.370.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.299312499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuggagcaggacaucga---gugcggcgguggauacauuaagcuucucucuggau
            +++++-++-+++++++-|||+++-++-++++----++++++++++++-+++-+++
            +++++-++|+++++++----+++-++|++++----++++++++++++|+++|+++
    REV:    gaccuggu-uuguagugugauauucc-ucauagaggugguuugaaga-aga-cua
	
	aggcuggagcaggacaucgagugcggcgguggauacauuaagcuucucucuggauauguaaaucagaagaaguuugguggagauacuccuuauagugugauguuugguccagaca
	...(((((.((.(((((((.(((.((.((((....((((((((((((.(((.(((......))))))))))))))))))....)))))).)))....))))))))).)))))...

##################################################

##################################################
>Contig1210.372.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.0907941666666662	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuggagcaggacaucga---gugcggcgguggauacauuaagcuucucucugg
            +++++-++-+++++++-|||+++-++-++++----++++++++++++-+++++
            +++++-++|+++++++----+++-++|++++----++++++++++++|+++++
    REV:    gaccuggu-uuguagugugauauucc-ucauagaggugguuugaaga-agacu
	
	gcuggagcaggacaucgagugcggcgguggauacauuaagcuucucucuggauauguaaaucagaagaaguuugguggagauacuccuuauagugugauguuugguccaga
	.(((((.((.(((((((.(((.((.((((....((((((((((((.(((((.........)))))))))))))))))....)))))).)))....))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig1210.372.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.299312499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuggagcaggacaucga---gugcggcgguggauacauuaagcuucucucuggau
            +++++-++-+++++++-|||+++-++-++++----++++++++++++-+++-+++
            +++++-++|+++++++----+++-++|++++----++++++++++++|+++|+++
    REV:    gaccuggu-uuguagugugauauucc-ucauagaggugguuugaaga-aga-cua
	
	gcuggagcaggacaucgagugcggcgguggauacauuaagcuucucucuggauauguaaaucagaagaaguuugguggagauacuccuuauagugugauguuugguccaga
	.(((((.((.(((((((.(((.((.((((....((((((((((((.(((.(((......))))))))))))))))))....)))))).)))....))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig1217.219.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	0.0182718333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccaacg-gcaucuucu-cgccu---uucggcuccugaauacaugcuuuuuc
            +++++---|+++++++++|+++++|||++++--+++++--------+++++++
            +++++----+++++++++-+++++---++++-|+++++----||||+++++++
    REV:    gggguguaauguagaggauguggaaaaaggua-aggacggaa----gaaaaag
	
	aggaggcggucgagacuaagaacacaaucuggcucugagggguuaucaaacaaaccccuuaaagguugcaacuuggucgggcagcagaaugccugcaucuuucagauauccaucccaacggcaucuucucgccuuucggcuccugaauacaugcuuuuucccgaaagaaaaagaaggcaggaauggaaaaagguguaggagauguaauguggggaaguggucuugaugauuuacaaagacaaguguacgaugauuugaugaagccuccc
	.((((((.((((((((((........(((((.((.(((((((((........))))))))).))..........(((((((((......)))))).)))...))))).....(((((...((((((((((((((((((..(((((........(((((((......)))))))....))))).))))...))))).)))))))))....)))))...))))))))))............(((((........))))).....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig1217.338.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.97051666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaucuucu-cgccu---uucggcuccugaauacaugcuuuuuc
            +++++++++|+++++|||++++--+++++--------+++++++
            +++++++++-+++++---++++-|+++++----||||+++++++
    REV:    uguagaggauguggaaaaaggua-aggacggaa----gaaaaag
	

>Contig1217.338.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.09	MeanVal:	0.0435559999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguggggaagug--gucuugaugauu-uaca
            ++++++++-++-||+++--+++-+++|++++
            ++++++++-++---+++-|+++-+++-++++
    REV:    acaucccuccgaaguagu-uuaguagcaugu
	
	ggcaucuucucgccuuucggcuccugaauacaugcuuuuucccgaaagaaaaagaaggcaggaauggaaaaagguguaggagauguaauguggggaaguggucuugaugauuuacaaagacaaguguacgaugauuugaugaagccucccuacac
	.((((((((((((((((((..(((((........(((((((......)))))))....))))).))))...))))).)))))))))..((((((((.((.(((..(((.(((((((........)))).))).))).)))...)).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig12286.440.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.300579999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagguuguuguugcugagcuucguc--uuug-ucggcg
            +++++--+++++++++-+++-+++--||++++|++++++
            +++++||+++++++++-+++-+++----++++-++++++
    REV:    ccucc--cggcgacgaauuguagccgcuagacgagucgc
	
	ggaaaagcuugaggagguccgucgaugguggaaagucggucggagauggaucgucacgugaagaugaaggagguuguuguugcugagcuucgucuuugucggcgagaucgcugagcagaucgccgauguuaagcagcggcccuccgacuccuuucauuucucugccguugaaggauuuugauuaaggucugguuuccu
	(((((..(((((.(((((((.(((((((..((((((.((..((((.....(((((.......))))).(((((..(((((((((.(((.(((..((((((((((....)))))).))))....))).))).))))))))))))))..))))..)))))).))..))))))).)))))))..)))))......))))).

##################################################

##################################################
>Contig12286.440.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.300579999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagguuguuguugcugagcuucguc--uuug-ucggcg
            +++++--+++++++++-+++-+++--||++++|++++++
            +++++||+++++++++-+++-+++----++++-++++++
    REV:    ccucc--cggcgacgaauuguagccgcuagacgagucgc
	

>Contig12286.440.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaag----cuugag-gagguccgucgauggugga-aagucggucggag
            +++++--||||+++++-|+++++++-+++++++++++|++++-++--++++
            +++++------+++++--+++++++-+++++++++++-++++|++--++++
    REV:    ccuuuggucuggaauuaguuuuaggaaguugccgucucuuua-cuuuccuc
	
	ggaaaagcuugaggagguccgucgaugguggaaagucggucggagauggaucgucacgugaagaugaaggagguuguuguugcugagcuucgucuuugucggcgagaucgcugagcagaucgccgauguuaagcagcggcccuccgacuccuuucauuucucugccguugaaggauuuugauuaaggucugguuuccu
	(((((..(((((.(((((((.(((((((((((((((.((..((((.....(((((.......))))).(((((..(((((((((.(((.(((..((((((((((....)))))).))))....))).))).))))))))))))))..))))..)))))).))))))))))).)))))))..)))))......))))).

##################################################

##################################################
>Contig12286.450.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.300579999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagguuguuguugcugagcuucguc--uuug-ucggcg
            +++++--+++++++++-+++-+++--||++++|++++++
            +++++||+++++++++-+++-+++----++++-++++++
    REV:    ccucc--cggcgacgaauuguagccgcuagacgagucgc
	
	gaggagguccgucgaugguggaaagucggucggagauggaucgucacgugaagaugaaggagguuguuguugcugagcuucgucuuugucggcgagaucgcugagcagaucgccgauguuaagcagcggcccuccgacuccuuucauuucucugccguugaaggauuuugauuaaggucugguuuccucc
	(((((((.((.(((((((..((((((.((..((((.....(((((.......))))).(((((..(((((((((.(((.(((..((((((((((....)))))).))))....))).))).))))))))))))))..))))..)))))).))..))))))).(((((((....)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig12286.450.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.300579999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagguuguuguugcugagcuucguc--uuug-ucggcg
            +++++--+++++++++-+++-+++--||++++|++++++
            +++++||+++++++++-+++-+++----++++-++++++
    REV:    ccucc--cggcgacgaauuguagccgcuagacgagucgc
	
	gaggagguccgucgaugguggaaagucggucggagauggaucgucacgugaagaugaaggagguuguuguugcugagcuucgucuuugucggcgagaucgcugagcagaucgccgauguuaagcagcggcccuccgacuccuuucauuucucugccguugaaggauuuugauuaaggucugguuuccucc
	(((((((.((.(((((((((((((((.((..((((.....(((((.......))))).(((((..(((((((((.(((.(((..((((((((((....)))))).))))....))).))).))))))))))))))..))))..)))))).))))))))))).(((((((....)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig12305.420.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	1.6298865	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuggguggc------agcuucccaggagagauuguagcuuu----------gcucuggagagagag
            +++--++++||||||+++-+++++++-++--+++++++---||||||||||++--+++++++++++
            +++--++++------+++|+++++++|++--+++++++-------------++--+++++++++++
    REV:    gacaaacuggauauuuug-aggguuc-cugaaacaucguuuccacuuccuucguuaccucuuucuu
	
	ugccaucggucagcaguuugucgagaucggaguacugcauaaaucucuggguggcagcuucccaggagagauuguagcuuugcucuggagagagagguugagguucuuucuccauugcuuccuucaccuuugcuacaaaguccuugggaguuuuauaggucaaacaguucgggaacgaucagaaggggucguucgaugggugguc
	.((((((.(((.(((((...(((....)))...)))))........(((..(((((((.(((((((.((..(((((((...((..(((((((((((.......)))))))))))..)).............)))))))..))))))))))))......))))..))).....((((((((......))))))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig12305.465.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	1.6298865	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuggguggc------agcuucccaggagagauuguagcuuu----------gcucuggagagagag
            +++--++++||||||+++-+++++++-++--+++++++---||||||||||++--+++++++++++
            +++--++++------+++|+++++++|++--+++++++-------------++--+++++++++++
    REV:    gacaaacuggauauuuug-aggguuc-cugaaacaucguuuccacuuccuucguuaccucuuucuu
	
	ucuggguggcagcuucccaggagagauuguagcuuugcucuggagagagagguugagguucuuucuccauugcuuccuucaccuuugcuacaaaguccuugggaguuuuauaggucaaacaguucgggaacgaucagaaggggucguucg
	.(((..(((((((.(((((((.((..(((((((...((..(((((((((((.......)))))))))))..)).............)))))))..))))))))))))......))))..))).....((((((((......)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig12340.588.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcacuaugguggu--ugg-aca--ugcagcu
            +++++++++-+++||+++|+++||+++-+++
            +++++++++-+++--+++-+++--+++-+++
    REV:    cguggugccuccgcgaccuuguugacgacga
	
	gcacuauggugguuggacaugcagcuuuaagaccagcagcaguuguuccagcgccuccguggugca
	(((((((((.((((((((((((.(((........))).)))..))).)))..))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig12419.704.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	0.645399999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuuuaucccua-gcucucgac---augcuuuuguaaua-auag
            +++----+++++-|+++++-++-|||++++++++------|++++
            +++-|||+++++--+++++-++----++++++++-------++++
    REV:    ccgc---agggaaacggggucuuuuaugcgaagaaguccaguguc
	
	auagacaccguuugcuuggaauaggcuuuaucccuagcucucgacaugcuuuuguaauaauagucugcaucugugaccugaagaagcguauuuucuggggcaaagggacgccaagaucugcagagauggaaucaagagcaucucucaaagugaugcuguugauuacauuauuggggaaguacuugguguacuga
	.(((((((((..(((........(((....(((((.(((((.((.((((((((......((((.......)))).......))))))))....)).)))))..))))).)))....(((.(((.((((.((((((.((((((.((...)).)))))).)))))).)))).))).))).)))..)))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig12419.717.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.79	MeanVal:	0.732853333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccua-gcucucgac---augcuuuuguaaua-auag
            +++++-|+++++-++-|||++++++++------|++++
            +++++--+++++-++----++++++++-------++++
    REV:    agggaaacggggucuuuuaugcgaagaaguccaguguc
	
	gcuuggaauaggcuuuaucccuagcucucgacaugcuuuuguaauaauagucugcaucugugaccugaagaagcguauuuucuggggcaaagggacgccaagaucugcagagauggaaucaagagcaucucucaaagugaugcuguugauuacauuauuggggaaguacuuggugu
	(((((...)))))....(((((.(((((.((.((((((((......((((.......)))).......))))))))....)).)))))..)))))(((((((.(((.(((.((((.((((((.((((((.((...)).)))))).)))))).)))).))).)))....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig12419.724.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.79	MeanVal:	0.732853333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccua-gcucucgac---augcuuuuguaaua-auag
            +++++-|+++++-++-|||++++++++------|++++
            +++++--+++++-++----++++++++-------++++
    REV:    agggaaacggggucuuuuaugcgaagaaguccaguguc
	
	auaggcuuuaucccuagcucucgacaugcuuuuguaauaauagucugcaucugugaccugaagaagcguauuuucuggggcaaagggacgccaagaucugcagagauggaaucaagagcaucucucaaagugaugcuguugauuacauuauuggggaaguacuugguguacuga
	.(((......(((((.(((((.((.((((((((......((((.......)))).......))))))))....)).)))))..)))))(((((((.(((.(((.((((.((((((.((((((.((...)).)))))).)))))).)))).))).)))....)))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig12419.733.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.79	MeanVal:	0.732853333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccua-gcucucgac---augcuuuuguaaua-auag
            +++++-|+++++-++-|||++++++++------|++++
            +++++--+++++-++----++++++++-------++++
    REV:    agggaaacggggucuuuuaugcgaagaaguccaguguc
	
	aucccuagcucucgacaugcuuuuguaauaauagucugcaucugugaccugaagaagcguauuuucuggggcaaagggacgccaagaucugcagagauggaaucaagagcaucucucaaagugaugcuguugauuacauuauuggggaaguacuuggugu
	.(((((.(((((.((.((((((((......((((.......)))).......))))))))....)).)))))..)))))(((((((.(((.(((.((((.((((((.((((((.((...)).)))))).)))))).)))).))).)))....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1250.1270.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.603776	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggccgguuuacc---ggaaaaccugggccccccuuuuuucccc
            +++-+++------|||++++++++---++++++++---++++++
            +++|+++---------++++++++|||++++++++|||++++++
    REV:    gcc-gccucccuaauccuuuuugg---cggggggg---aagggg
	
	aguuuuguccccaaaaaaccaggggggucucccccugggaaaccucccucugggggccucucccugguucccaaccccggccgguuuaccggaaaaccugggccccccuuuuuuccccuuugggggaagggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccgugugagguuuuuuccaauuuugggggggaggggguggguuuugcccccccaaaacaaaaaccccccgcccgguuuuuuuuuauuuugcggggagaaaaua
	.(((((.(((((((((((((.(((((((((((((((((((((((((....((((..((.......))..))))....(((.(((......((((((((...((((((((...((((((....)))))))))))))))))))))).........))))))...))))))..))))).....)))))))).((((.(((.....)))))))..........))))))....))))))))..........))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig1250.1270.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.603776	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggccgguuuacc---ggaaaaccugggccccccuuuuuucccc
            +++-+++------|||++++++++---++++++++---++++++
            +++|+++---------++++++++|||++++++++|||++++++
    REV:    gcc-gccucccuaauccuuuuugg---cggggggg---aagggg
	
	aguuuuguccccaaaaaaccaggggggucucccccugggaaaccucccucugggggccucucccugguucccaaccccggccgguuuaccggaaaaccugggccccccuuuuuuccccuuugggggaagggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccgugugagguuuuuuccaauuuugggggggaggggguggguuuugcccccccaaaacaaaaaccccccgcccgguuuuuuuuuauuuugcggggagaaaaua
	.(((((.(((((((((((((.(((((((((((((((((((((((((....((((((((.......))))))))....(((.(((......((((((((...((((((((...((((((....)))))))))))))))))))))).........))))))...))))))..))))).....)))))))).((((.(((.....)))))))..........))))))....))))))))..........))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig1250.1277.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.603776	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggccgguuuacc---ggaaaaccugggccccccuuuuuucccc
            +++-+++------|||++++++++---++++++++---++++++
            +++|+++---------++++++++|||++++++++|||++++++
    REV:    gcc-gccucccuaauccuuuuugg---cggggggg---aagggg
	
	uccccaaaaaaccaggggggucucccccugggaaaccucccucugggggccucucccugguucccaaccccggccgguuuaccggaaaaccugggccccccuuuuuuccccuuugggggaagggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccgugugagguuuuuuccaauuuugggggggaggggguggguuuugcccccccaaaacaaaaaccccccgcccg
	.((((((((..((((((((....))))))))((((((((....((((((((.......))))))))....(((.(((......((((((((...((((((((...((((((....)))))))))))))))))))))).........))))))...))))))))......))))))))(((.((((((..((((((......))))))....))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig1250.1277.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.603776	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggccgguuuacc---ggaaaaccugggccccccuuuuuucccc
            +++-+++------|||++++++++---++++++++---++++++
            +++|+++---------++++++++|||++++++++|||++++++
    REV:    gcc-gccucccuaauccuuuuugg---cggggggg---aagggg
	
	uccccaaaaaaccaggggggucucccccugggaaaccucccucugggggccucucccugguucccaaccccggccgguuuaccggaaaaccugggccccccuuuuuuccccuuugggggaagggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccgugugagguuuuuuccaauuuugggggggaggggguggguuuugcccccccaaaacaaaaaccccccgcccg
	.((((((((..((((((((....))))))))((((((((....((((..((.......))..))))....(((.(((......((((((((...((((((((...((((((....)))))))))))))))))))))).........))))))...))))))))......))))))))(((.((((((..((((((......))))))....))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig1250.1281.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.603776	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggccgguuuacc---ggaaaaccugggccccccuuuuuucccc
            +++-+++------|||++++++++---++++++++---++++++
            +++|+++---------++++++++|||++++++++|||++++++
    REV:    gcc-gccucccuaauccuuuuugg---cggggggg---aagggg
	
	caaaaaaccaggggggucucccccugggaaaccucccucugggggccucucccugguucccaaccccggccgguuuaccggaaaaccugggccccccuuuuuuccccuuugggggaagggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccgugugagguuuuuuccaauuuugggggggaggggguggguuuugcccccccaaaacaaaaaccccccgcccgguuuuuuuuuauuuugcggggagaaaauauaauucucucuu
	.((((((((.(((((((((((((((((((((((((....((((((((.......))))))))....(((.(((......((((((((...((((((((...((((((....)))))))))))))))))))))).........))))))...))))))..))))).....)))))))).((((.(((.....)))))))..........))))))....))))))))..........((((((((.......)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1250.1281.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.603776	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggccgguuuacc---ggaaaaccugggccccccuuuuuucccc
            +++-+++------|||++++++++---++++++++---++++++
            +++|+++---------++++++++|||++++++++|||++++++
    REV:    gcc-gccucccuaauccuuuuugg---cggggggg---aagggg
	
	caaaaaaccaggggggucucccccugggaaaccucccucugggggccucucccugguucccaaccccggccgguuuaccggaaaaccugggccccccuuuuuuccccuuugggggaagggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccgugugagguuuuuuccaauuuugggggggaggggguggguuuugcccccccaaaacaaaaaccccccgcccgguuuuuuuuuauuuugcggggagaaaauauaauucucucuu
	.((((((((.(((((((((((((((((((((((((....((((..((.......))..))))....(((.(((......((((((((...((((((((...((((((....)))))))))))))))))))))).........))))))...))))))..))))).....)))))))).((((.(((.....)))))))..........))))))....))))))))..........((((((((.......)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1250.1290.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.603776	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggccgguuuacc---ggaaaaccugggccccccuuuuuucccc
            +++-+++------|||++++++++---++++++++---++++++
            +++|+++---------++++++++|||++++++++|||++++++
    REV:    gcc-gccucccuaauccuuuuugg---cggggggg---aagggg
	
	aggggggucucccccugggaaaccucccucugggggccucucccugguucccaaccccggccgguuuaccggaaaaccugggccccccuuuuuuccccuuugggggaagggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccgugugagguuuuuuccaauuuugggggggaggggguggguuuugcccccccaaaacaaaaaccccccgcccgguuuuuuuuuauuuugcggggagaaaauauaauucucucuu
	.(((((((((((((((((((((((((....((((((((.......))))))))....(((.(((......((((((((...((((((((...((((((....)))))))))))))))))))))).........))))))...))))))..))))).....)))))))).((((.(((.....)))))))..........))))))......................((((((((.......)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1250.1290.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.603776	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggccgguuuacc---ggaaaaccugggccccccuuuuuucccc
            +++-+++------|||++++++++---++++++++---++++++
            +++|+++---------++++++++|||++++++++|||++++++
    REV:    gcc-gccucccuaauccuuuuugg---cggggggg---aagggg
	
	aggggggucucccccugggaaaccucccucugggggccucucccugguucccaaccccggccgguuuaccggaaaaccugggccccccuuuuuuccccuuugggggaagggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccgugugagguuuuuuccaauuuugggggggaggggguggguuuugcccccccaaaacaaaaaccccccgcccgguuuuuuuuuauuuugcggggagaaaauauaauucucucuu
	.(((((((((((((((((((((((((....((((..((.......))..))))....(((.(((......((((((((...((((((((...((((((....)))))))))))))))))))))).........))))))...))))))..))))).....)))))))).((((.(((.....)))))))..........))))))......................((((((((.......)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1250.1296.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.603776	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggccgguuuacc---ggaaaaccugggccccccuuuuuucccc
            +++-+++------|||++++++++---++++++++---++++++
            +++|+++---------++++++++|||++++++++|||++++++
    REV:    gcc-gccucccuaauccuuuuugg---cggggggg---aagggg
	
	gucucccccugggaaaccucccucugggggccucucccugguucccaaccccggccgguuuaccggaaaaccugggccccccuuuuuuccccuuugggggaagggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccgugugagguuuuuuccaauuuugggggggaggggguggguuuugcccccccaaaacaaaaaccccccgcccgguuuuuuuuuauuuugcggggagaaaauauaauucucucuu
	.(((((((((((((((((((....((((..((.......))..))))....(((.(((......((((((((...((((((((...((((((....)))))))))))))))))))))).........))))))...))))))..))))).....)))))))).((((.(((.....))))))).(((.(((((((........))))))).))).......((((((((.......)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1250.1296.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.603776	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggccgguuuacc---ggaaaaccugggccccccuuuuuucccc
            +++-+++------|||++++++++---++++++++---++++++
            +++|+++---------++++++++|||++++++++|||++++++
    REV:    gcc-gccucccuaauccuuuuugg---cggggggg---aagggg
	
	gucucccccugggaaaccucccucugggggccucucccugguucccaaccccggccgguuuaccggaaaaccugggccccccuuuuuuccccuuugggggaagggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccgugugagguuuuuuccaauuuugggggggaggggguggguuuugcccccccaaaacaaaaaccccccgcccgguuuuuuuuuauuuugcggggagaaaauauaauucucucuu
	.(((((((((((((((((((....((((((((.......))))))))....(((.(((......((((((((...((((((((...((((((....)))))))))))))))))))))).........))))))...))))))..))))).....)))))))).((((.(((.....))))))).(((.(((((((........))))))).))).......((((((((.......)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1250.1303.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.603776	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggccgguuuacc---ggaaaaccugggccccccuuuuuucccc
            +++-+++------|||++++++++---++++++++---++++++
            +++|+++---------++++++++|||++++++++|||++++++
    REV:    gcc-gccucccuaauccuuuuugg---cggggggg---aagggg
	
	ccugggaaaccucccucugggggccucucccugguucccaaccccggccgguuuaccggaaaaccugggccccccuuuuuuccccuuugggggaagggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccgugugagguuuuuuccaauuuugggggggaggggguggguuuugcccccccaaaacaaaaaccccccgcccgguuuuuuuuuauuuugcggggagaaaauauaauucucucuu
	.(((((.((((((....((((((((.......))))))))....(((.(((......((((((((...((((((((...((((((....)))))))))))))))))))))).........))))))...))))))............((((((...((((.(((.....)))))))..........)))))).)))))................((((((((.......)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1250.1303.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.603776	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggccgguuuacc---ggaaaaccugggccccccuuuuuucccc
            +++-+++------|||++++++++---++++++++---++++++
            +++|+++---------++++++++|||++++++++|||++++++
    REV:    gcc-gccucccuaauccuuuuugg---cggggggg---aagggg
	
	ccugggaaaccucccucugggggccucucccugguucccaaccccggccgguuuaccggaaaaccugggccccccuuuuuuccccuuugggggaagggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccgugugagguuuuuuccaauuuugggggggaggggguggguuuugcccccccaaaacaaaaaccccccgcccgguuuuuuuuuauuuugcggggagaaaauauaauucucucuu
	.(((((.((((((....((((..((.......))..))))....(((.(((......((((((((...((((((((...((((((....)))))))))))))))))))))).........))))))...))))))............((((((...((((.(((.....)))))))..........)))))).)))))................((((((((.......)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1250.1315.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.603776	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggccgguuuacc---ggaaaaccugggccccccuuuuuucccc
            +++-+++------|||++++++++---++++++++---++++++
            +++|+++---------++++++++|||++++++++|||++++++
    REV:    gcc-gccucccuaauccuuuuugg---cggggggg---aagggg
	
	cccucugggggccucucccugguucccaaccccggccgguuuaccggaaaaccugggccccccuuuuuuccccuuugggggaagggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccgugugagguuuuuuccaauuuugggggggaggggguggguuuugcccccccaaaacaaaaaccccccg
	.((((.(((..((.......))..))).....(((.(((......((((((((...((((((((...((((((....)))))))))))))))))))))).........))))))...))))..............((((((...((((.(((.....)))))))..........)))))).

##################################################

##################################################
>Contig1250.1315.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.603776	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggccgguuuacc---ggaaaaccugggccccccuuuuuucccc
            +++-+++------|||++++++++---++++++++---++++++
            +++|+++---------++++++++|||++++++++|||++++++
    REV:    gcc-gccucccuaauccuuuuugg---cggggggg---aagggg
	
	cccucugggggccucucccugguucccaaccccggccgguuuaccggaaaaccugggccccccuuuuuuccccuuugggggaagggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccgugugagguuuuuuccaauuuugggggggaggggguggguuuugcccccccaaaacaaaaaccccccg
	.((((.(((((((.......))))))).....(((.(((......((((((((...((((((((...((((((....)))))))))))))))))))))).........))))))...))))..............((((((...((((.(((.....)))))))..........)))))).

##################################################

##################################################
>Contig1250.1319.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-0.917319000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccguguga--gg
            ++++++++++-----++++--++++++-++-++---||++
            ++++++++++--|||++++--++++++-++-++-----++
    REV:    cccccccguuuu---gggugggggaggggggguuuuaacc
	
	cugggggccucucccugguucccaaccccggccgguuuaccggaaaaccugggccccccuuuuuuccccuuugggggaagggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccgugugagguuuuuuccaauuuugggggggaggggguggguuuugcccccccaaaacaaaaaccccccgcccgguuuuuuuuuauuuugcgggga
	.((((..((.......))..)))).(((((.((((....)))).(((((.((((.........((((((....))))))((((((((((.....((((..((((((.((.((...((......)).....)).)).))))))..))))..))))))))))................)))))))))............))))).

##################################################

##################################################
>Contig1250.1319.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-0.917319000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccguguga--gg
            ++++++++++-----++++--++++++-++-++---||++
            ++++++++++--|||++++--++++++-++-++-----++
    REV:    cccccccguuuu---gggugggggaggggggguuuuaacc
	
	cugggggccucucccugguucccaaccccggccgguuuaccggaaaaccugggccccccuuuuuuccccuuugggggaagggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccgugugagguuuuuuccaauuuugggggggaggggguggguuuugcccccccaaaacaaaaaccccccgcccgguuuuuuuuuauuuugcgggga
	.((((((((.......)))))))).(((((.((((....)))).(((((.((((.........((((((....))))))((((((((((.....((((..((((((.((.((...((......)).....)).)).))))))..))))..))))))))))................)))))))))............))))).

##################################################

##################################################
>Contig1250.1327.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-0.917319000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccguguga--gg
            ++++++++++-----++++--++++++-++-++---||++
            ++++++++++--|||++++--++++++-++-++-----++
    REV:    cccccccguuuu---gggugggggaggggggguuuuaacc
	
	cucucccugguucccaaccccggccgguuuaccggaaaaccugggccccccuuuuuuccccuuugggggaagggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccgugugagguuuuuuccaauuuugggggggaggggguggguuuugcccccccaaaacaaaaaccccccgcccgguuuuuuuuuauuuugcggggagaa
	.((((((((..............((((....)))).(((((.((((.........((((((....))))))((((((((((.....((((..((((((.((.((...((......)).....)).)).))))))..))))..))))))))))................)))))))))............)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1250.1343.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-0.917319000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccguguga--gg
            ++++++++++-----++++--++++++-++-++---||++
            ++++++++++--|||++++--++++++-++-++-----++
    REV:    cccccccguuuu---gggugggggaggggggguuuuaacc
	
	accccggccgguuuaccggaaaaccugggccccccuuuuuuccccuuugggggaagggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccgugugagguuuuuuccaauuuugggggggaggggguggguuuugcccccccaaaacaaaaaccccccgcccgguuuuuuuuuauuuugcgggga
	.(((((.((((....)))).(((((.((((.........((((((....))))))((((((((((.....((((..((((((.((.((...((......)).....)).)).))))))..))))..))))))))))................)))))))))............))))).

##################################################

##################################################
>Contig1250.1349.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-0.917319000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccguguga--gg
            ++++++++++-----++++--++++++-++-++---||++
            ++++++++++--|||++++--++++++-++-++-----++
    REV:    cccccccguuuu---gggugggggaggggggguuuuaacc
	
	gccgguuuaccggaaaaccugggccccccuuuuuuccccuuugggggaagggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccgugugagguuuuuuccaauuuugggggggaggggguggguuuugcccccccaaaacaaaaaccccccgcccgg
	.((((....)))).....((((((.........((((((....))))))((((((((((.....((((..((((((.((.((...((......)).....)).)).))))))..))))..))))))))))................))))))

##################################################

##################################################
>Contig1250.1366.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-0.917319000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccguguga--gg
            ++++++++++-----++++--++++++-++-++---||++
            ++++++++++--|||++++--++++++-++-++-----++
    REV:    cccccccguuuu---gggugggggaggggggguuuuaacc
	
	ccugggccccccuuuuuuccccuuugggggaagggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccgugugagguuuuuuccaauuuugggggggaggggguggguuuugcccccccaaaacaaaaaccccccgcccgg
	.((((((.........((((((....))))))((((((((((.....((((..((((((.((.((...((......)).....)).)).))))))..))))..))))))))))................))))))

##################################################

##################################################
>Contig1250.1369.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-0.917319000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccguguga--gg
            ++++++++++-----++++--++++++-++-++---||++
            ++++++++++--|||++++--++++++-++-++-----++
    REV:    cccccccguuuu---gggugggggaggggggguuuuaacc
	
	gggccccccuuuuuuccccuuugggggaagggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccgugugagguuuuuuccaauuuugggggggaggggguggguuuugcccccccaaaacaaaaaccccccgcccg
	((((.........((((((....))))))((((((((((.....((((..((((((.((.((...((......)).....)).)).))))))..))))..))))))))))................)))).

##################################################

##################################################
>Contig1250.1391.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-0.598670000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggaa---------gggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccguguga--gg
            +++++--|||||||||++++++++++-----++++--++++++-++-++---||++
            +++++-----------++++++++++--|||++++--++++++-++-++-----++
    REV:    ccccccaaaaacaaaacccccccguuuu---gggugggggaggggggguuuuaacc
	
	gggggaagggggggcgguuuuuccuaaucccuccgccgugugagguuuuuuccaauuuugggggggaggggguggguuuugcccccccaaaacaaaaaccccccg
	(((((..((((((((((.....((((..((((((.((.((...((......)).....)).)).))))))..))))..))))))))))...........))))).

##################################################

##################################################
>Contig12546.418.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	0.196270666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcugcaugaggccucuucggagcgguaucuugg
            ++-++-+++--++---++-+++++++++++++++
            ++|++-+++--++|||++-+++++++++++++++
    REV:    ac-acauaccacg---aacccucgucauggaacc
	
	uugcugcaugaggccucuucggagcgguaucuugguguuccaauccaagguacugcucccaagcaccauacacau
	.((.((.(((..((...((.(((((((((((((((.........))))))))))))))).))))..))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig12562.1409.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	0.9076045	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccc-ucuc------uggcaguuuuuacccgcca
            +++++|++++||||||++++++++++-+++++-++
            +++++-++++------++++++++++-+++++-++
    REV:    agggguagggcgcgucaccgucaaaauugggcugu
	
	cgcacucaaguucccucucuggcaguuuuuacccgccaaauugucggguuaaaacugccacugcgcgggauggggaaagccaaugauuaggggcaucgggggugca
	.((((((...(((((((((((((((((((.(((((.((...)).))))).))))))))))......)))).)))))..(((..........))).....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig1276.974.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	0.964725333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucacgg-gggggaaaaaacacuuggaauuggcccggggaaauuuucaaaaag
            ++++++|++++++-----------+++-++++++---++++++++-----++
            ++++++-++++++|||||||||||+++-++++++--|++++++++----|++
    REV:    agugccucccccu-----------cuucgccggggg-uuuuaaaaaaaa-uc
	
	cggucuggaacugaccucacgggggggaaaaaacacuuggaauuggcccggggaaauuuucaaaaaggaugcuaaaaaaaauuuugggggccgcuucucccccuccgugaaagcccgcucccuuagggggggggua
	.((((.......))))((((((((((((...........(((.((((((...((((((((.....((....))....))))))))..)))))).))))))))).))))))..((((.(((((...))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig1276.989.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	0.964725333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucacgg-gggggaaaaaacacuuggaauuggcccggggaaauuuucaaaaag
            ++++++|++++++-----------+++-++++++---++++++++-----++
            ++++++-++++++|||||||||||+++-++++++--|++++++++----|++
    REV:    agugccucccccu-----------cuucgccggggg-uuuuaaaaaaaa-uc
	
	cucacgggggggaaaaaacacuuggaauuggcccggggaaauuuucaaaaaggaugcuaaaaaaaauuuugggggccgcuucucccccuccgugaaagcccgcucccuuagggggggggua
	.((((((((((((...........(((.((((((...((((((((.....((....))....))))))))..)))))).))))))))).))))))..((((.(((((...))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig12760.619.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	2.31129166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuauuuacauggguucugauaaagguugcag--cuugauucaucaccucuucugaaagcugc
            ++++++++--++++++--+++---+++++++-||++--++-----++++++++++----++++
            ++++++++--++++++-|+++-||+++++++---++--++--|||++++++++++---|++++
    REV:    agauaaguacacccggu-uuag--ucgacguuaagaguuguc---uggaggaggugga-gaug
	
	auuuauuuacauggguucugauaaagguugcagcuugauucaucaccucuucugaaagcugcaguuuugguagagguggaggaggucuguugagaauugcagcugauuuggcccacaugaauagaa
	.((((((((..((((((..(((...(((((((.((..((.....((((((((((....((((.......))))...))))))))))..))..))...))))))).))).))))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig12815.1053.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.088044	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcgggg--ggg-------aagagggugggu-ggggggcggggug
            +++++++||+++|||||||+++++++++++-|+++++++++++++
            +++++++--+++-------+++++++++++--+++++++++++++
    REV:    gcgccccgucccgggguuuuuuuuuuaucuuuccccccgccccac
	
	guuguuggccaacggaaauaggguuuacccgaaaaacuauuugcgcgaacgguuuucccgggggagaaacccaauuuuuugggaaaaggggggaagaaaaaaacgggagucccuagaguucuuauucgggaggaagcgcgggggggaagaggguggguggggggcgggguggaagaaagaaaaaaaacagagaaaaacacaccccgccccccuuucuauuuuuuuuuuggggcccugccccgcggccgccgaaaagagggcgacaaa
	.((((((.((..........(((....)))......((.((((.(((.....((((((((((.(((((.(((((....)))))......(((((...............)))))....))))).))))))))))..(((((((((((((((((((((.(((((((((((((............................)))))))))))))..))))))))))).......)))..)))))))..))))))).)).)).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig12815.1053.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.14322	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcgggg--ggg-------aagagggugggu-ggggggcggggug
            +++++++||+++|||||||++++--+++++-|+++++++++++++
            +++++++--+++-------++++--+++++--+++++++++++++
    REV:    gcgccccgucccgggguuuuuuuuuuaucuuuccccccgccccac
	
	guuguuggccaacggaaauaggguuuacccgaaaaacuauuugcgcgaacgguuuucccgggggagaaacccaauuuuuugggaaaaggggggaagaaaaaaacgggagucccuagaguucuuauucgggaggaagcgcgggggggaagaggguggguggggggcgggguggaagaaagaaaaaaaacagagaaaaacacaccccgccccccuuucuauuuuuuuuuuggggcccugccccgcggccgccgaaaagagggcgacaaa
	.((((((.((..........(((....)))......((.((((.(((.....((((((((((.(((((.(((((....)))))......(((((...............)))))....))))).))))))))))..((((((((((((((..(((((.(((((((((((((............................)))))))))))))..)))))..)))).......)))..)))))))..))))))).)).)).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig12815.1070.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.0669126666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucuua-uucgggaggaagcgcgggg--ggg-------aagagggugggu-ggggggcggggug
            ++++++-|+++++--++---+++++++||+++|||||||+++++++++++-|+++++++++++++
            ++++++--+++++-|++-||+++++++--+++-------+++++++++++--+++++++++++++
    REV:    cgggagaaaagccg-ccg--gcgccccgucccgggguuuuuuuuuuaucuuuccccccgccccac
	
	auaggguuuacccgaaaaacuauuugcgcgaacgguuuucccgggggagaaacccaauuuuuugggaaaaggggggaagaaaaaaacgggagucccuagaguucuuauucgggaggaagcgcgggggggaagaggguggguggggggcgggguggaagaaagaaaaaaaacagagaaaaacacaccccgccccccuuucuauuuuuuuuuuggggcccugccccgcggccgccgaaaagagggcg
	.(((((.((.((((...(((..(((....)))..)))(((((.(((......)))...(((((....))))).)))))........)))))).)))))..((((((.(((((..((...(((((((((((((((((((((.(((((((((((((............................)))))))))))))..))))))))))).......)))..))))))).)).)))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig12815.1070.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.10731	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucuua-uucgggaggaagcgcgggg--ggg-------aagagggugggu-ggggggcggggug
            ++++++-|+++++--++---+++++++||+++|||||||++++--+++++-|+++++++++++++
            ++++++--+++++-|++-||+++++++--+++-------++++--+++++--+++++++++++++
    REV:    cgggagaaaagccg-ccg--gcgccccgucccgggguuuuuuuuuuaucuuuccccccgccccac
	
	auaggguuuacccgaaaaacuauuugcgcgaacgguuuucccgggggagaaacccaauuuuuugggaaaaggggggaagaaaaaaacgggagucccuagaguucuuauucgggaggaagcgcgggggggaagaggguggguggggggcgggguggaagaaagaaaaaaaacagagaaaaacacaccccgccccccuuucuauuuuuuuuuuggggcccugccccgcggccgccgaaaagagggcg
	.(((((.((.((((...(((..(((....)))..)))(((((.(((......)))...(((((....))))).)))))........)))))).)))))..((((((.(((((..((...((((((((((((((..(((((.(((((((((((((............................)))))))))))))..)))))..)))).......)))..))))))).)).)))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig12815.1070.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.0669126666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucuua-uucgggaggaagcgcgggg--ggg-------aagagggugggu-ggggggcggggug
            ++++++-|+++++--++---+++++++||+++|||||||+++++++++++-|+++++++++++++
            ++++++--+++++-|++-||+++++++--+++-------+++++++++++--+++++++++++++
    REV:    cgggagaaaagccg-ccg--gcgccccgucccgggguuuuuuuuuuaucuuuccccccgccccac
	
	auaggguuuacccgaaaaacuauuugcgcgaacgguuuucccgggggagaaacccaauuuuuugggaaaaggggggaagaaaaaaacgggagucccuagaguucuuauucgggaggaagcgcgggggggaagaggguggguggggggcgggguggaagaaagaaaaaaaacagagaaaaacacaccccgccccccuuucuauuuuuuuuuuggggcccugccccgcggccgccgaaaagagggcg
	.(((((....((((...(((..(((....)))..)))(((((.(((......)))...(((((....))))).)))))........))))...)))))..((((((.(((((..((...(((((((((((((((((((((.(((((((((((((............................)))))))))))))..))))))))))).......)))..))))))).)).)))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig12815.1091.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	0.0951586666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuuauucgggaggaagcgcgggg--ggg-------aagagggugggu-ggggggcggggug
            +++++-+++++--++---+++++++||+++|||||||+++++++++++-|+++++++++++++
            +++++|+++++-|++-||+++++++--+++-------+++++++++++--+++++++++++++
    REV:    gagaa-aagccg-ccg--gcgccccgucccgggguuuuuuuuuuaucuuuccccccgccccac
	
	auuugcgcgaacgguuuucccgggggagaaacccaauuuuuugggaaaaggggggaagaaaaaaacgggagucccuagaguucuuauucgggaggaagcgcgggggggaagaggguggguggggggcgggguggaagaaagaaaaaaaacagagaaaaacacaccccgccccccuuucuauuuuuuuuuuggggcccugccccgcggccgccgaaaagagggcgacaaa
	.(((((((....((..((((((.........(((..(((((...)))))..)))...........))))))..)).....(((((.(((((..((...(((((((((((((((((((((.(((((((((((((............................)))))))))))))..))))))))))).......)))..))))))).)).)))))))))).))).))))

##################################################

##################################################
>Contig12815.1091.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.15291	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuuauucgggaggaagcgcgggg--ggg-------aagagggugggu-ggggggcggggug
            +++++-+++++--++---+++++++||+++|||||||++++--+++++-|+++++++++++++
            +++++|+++++-|++-||+++++++--+++-------++++--+++++--+++++++++++++
    REV:    gagaa-aagccg-ccg--gcgccccgucccgggguuuuuuuuuuaucuuuccccccgccccac
	
	auuugcgcgaacgguuuucccgggggagaaacccaauuuuuugggaaaaggggggaagaaaaaaacgggagucccuagaguucuuauucgggaggaagcgcgggggggaagaggguggguggggggcgggguggaagaaagaaaaaaaacagagaaaaacacaccccgccccccuuucuauuuuuuuuuuggggcccugccccgcggccgccgaaaagagggcgacaaa
	.(((((((....((..((((((.........(((..(((((...)))))..)))...........))))))..)).....(((((.(((((..((...((((((((((((((..(((((.(((((((((((((............................)))))))))))))..)))))..)))).......)))..))))))).)).)))))))))).))).))))

##################################################

##################################################
>Contig12815.1104.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.088044	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcgggg--ggg-------aagagggugggu-ggggggcggggug
            +++++++||+++|||||||+++++++++++-|+++++++++++++
            +++++++--+++-------+++++++++++--+++++++++++++
    REV:    gcgccccgucccgggguuuuuuuuuuaucuuuccccccgccccac
	
	guuuucccgggggagaaacccaauuuuuugggaaaaggggggaagaaaaaaacgggagucccuagaguucuuauucgggaggaagcgcgggggggaagaggguggguggggggcgggguggaagaaagaaaaaaaacagagaaaaacacaccccgccccccuuucuauuuuuuuuuuggggcccugccccgcggccgccgaaaagagggcga
	.((((((((((.(((((.(((((....)))))......(((((...............)))))....))))).))))))))))..(((((((((((((((((((((.(((((((((((((............................)))))))))))))..))))))))))).......)))..)))))))..((((........)))).

##################################################

##################################################
>Contig12815.1104.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.14322	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcgggg--ggg-------aagagggugggu-ggggggcggggug
            +++++++||+++|||||||++++--+++++-|+++++++++++++
            +++++++--+++-------++++--+++++--+++++++++++++
    REV:    gcgccccgucccgggguuuuuuuuuuaucuuuccccccgccccac
	
	guuuucccgggggagaaacccaauuuuuugggaaaaggggggaagaaaaaaacgggagucccuagaguucuuauucgggaggaagcgcgggggggaagaggguggguggggggcgggguggaagaaagaaaaaaaacagagaaaaacacaccccgccccccuuucuauuuuuuuuuuggggcccugccccgcggccgccgaaaagagggcga
	.((((((((((.(((((.(((((....)))))......(((((...............)))))....))))).))))))))))..((((((((((((((..(((((.(((((((((((((............................)))))))))))))..)))))..)))).......)))..)))))))..((((........)))).

##################################################

##################################################
>Contig12815.1121.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.0669126666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucuua-uucgggaggaagcgcgggg--ggg-------aagagggugggu-ggggggcggggug
            ++++++-|+++++--++---+++++++||+++|||||||+++++++++++-|+++++++++++++
            ++++++--+++++-|++-||+++++++--+++-------+++++++++++--+++++++++++++
    REV:    cgggagaaaagccg-ccg--gcgccccgucccgggguuuuuuuuuuaucuuuccccccgccccac
	
	acccaauuuuuugggaaaaggggggaagaaaaaaacgggagucccuagaguucuuauucgggaggaagcgcgggggggaagaggguggguggggggcgggguggaagaaagaaaaaaaacagagaaaaacacaccccgccccccuuucuauuuuuuuuuuggggcccugccccgcggccgccgaaaagagggcg
	.(((((....)))))......(((((...............)))))...((((((.(((((..((...(((((((((((((((((((((.(((((((((((((............................)))))))))))))..))))))))))).......)))..))))))).)).)))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig12815.1121.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.10731	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucuua-uucgggaggaagcgcgggg--ggg-------aagagggugggu-ggggggcggggug
            ++++++-|+++++--++---+++++++||+++|||||||++++--+++++-|+++++++++++++
            ++++++--+++++-|++-||+++++++--+++-------++++--+++++--+++++++++++++
    REV:    cgggagaaaagccg-ccg--gcgccccgucccgggguuuuuuuuuuaucuuuccccccgccccac
	
	acccaauuuuuugggaaaaggggggaagaaaaaaacgggagucccuagaguucuuauucgggaggaagcgcgggggggaagaggguggguggggggcgggguggaagaaagaaaaaaaacagagaaaaacacaccccgccccccuuucuauuuuuuuuuuggggcccugccccgcggccgccgaaaagagggcg
	.(((((....)))))......(((((...............)))))...((((((.(((((..((...((((((((((((((..(((((.(((((((((((((............................)))))))))))))..)))))..)))).......)))..))))))).)).)))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig12815.1141.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.0669126666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucuua-uucgggaggaagcgcgggg--ggg-------aagagggugggu-ggggggcggggug
            ++++++-|+++++--++---+++++++||+++|||||||+++++++++++-|+++++++++++++
            ++++++--+++++-|++-||+++++++--+++-------+++++++++++--+++++++++++++
    REV:    cgggagaaaagccg-ccg--gcgccccgucccgggguuuuuuuuuuaucuuuccccccgccccac
	
	gggggaagaaaaaaacgggagucccuagaguucuuauucgggaggaagcgcgggggggaagaggguggguggggggcgggguggaagaaagaaaaaaaacagagaaaaacacaccccgccccccuuucuauuuuuuuuuuggggcccugccccgcggccgccgaaaagagggcg
	.(((((...............)))))...((((((.(((((..((...(((((((((((((((((((((.(((((((((((((............................)))))))))))))..))))))))))).......)))..))))))).)).)))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig12815.1141.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.10731	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucuua-uucgggaggaagcgcgggg--ggg-------aagagggugggu-ggggggcggggug
            ++++++-|+++++--++---+++++++||+++|||||||++++--+++++-|+++++++++++++
            ++++++--+++++-|++-||+++++++--+++-------++++--+++++--+++++++++++++
    REV:    cgggagaaaagccg-ccg--gcgccccgucccgggguuuuuuuuuuaucuuuccccccgccccac
	
	gggggaagaaaaaaacgggagucccuagaguucuuauucgggaggaagcgcgggggggaagaggguggguggggggcgggguggaagaaagaaaaaaaacagagaaaaacacaccccgccccccuuucuauuuuuuuuuuggggcccugccccgcggccgccgaaaagagggcg
	.(((((...............)))))...((((((.(((((..((...((((((((((((((..(((((.(((((((((((((............................)))))))))))))..)))))..)))).......)))..))))))).)).)))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig12815.1160.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.0691553333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guc-ccuagaguucuuauucgggaggaagcgcgggg--ggg-------aagagggugggu-ggggggcggggug
            +++|+++-----++++-+++++--++---+++++++||+++|||||||+++++++++++-|+++++++++++++
            +++-+++|||||++++|+++++-|++-||+++++++--+++-------+++++++++++--+++++++++++++
    REV:    cagcggg-----agaa-aagccg-ccg--gcgccccgucccgggguuuuuuuuuuaucuuuccccccgccccac
	
	agucccuagaguucuuauucgggaggaagcgcgggggggaagaggguggguggggggcgggguggaagaaagaaaaaaaacagagaaaaacacaccccgccccccuuucuauuuuuuuuuuggggcccugccccgcggccgccgaaaagagggcgaca
	.((((((.....((((.(((((..((...(((((((((((((((((((((.(((((((((((((............................)))))))))))))..))))))))))).......)))..))))))).)).)))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig12815.1160.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.11025	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guc-ccuagaguucuuauucgggaggaagcgcgggg--ggg-------aagagggugggu-ggggggcggggug
            +++|+++-----++++-+++++--++---+++++++||+++|||||||++++--+++++-|+++++++++++++
            +++-+++|||||++++|+++++-|++-||+++++++--+++-------++++--+++++--+++++++++++++
    REV:    cagcggg-----agaa-aagccg-ccg--gcgccccgucccgggguuuuuuuuuuaucuuuccccccgccccac
	
	agucccuagaguucuuauucgggaggaagcgcgggggggaagaggguggguggggggcgggguggaagaaagaaaaaaaacagagaaaaacacaccccgccccccuuucuauuuuuuuuuuggggcccugccccgcggccgccgaaaagagggcgaca
	.((((((.....((((.(((((..((...((((((((((((((..(((((.(((((((((((((............................)))))))))))))..)))))..)))).......)))..))))))).)).)))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig12815.1169.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.0669126666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucuua-uucgggaggaagcgcgggg--ggg-------aagagggugggu-ggggggcggggug
            ++++++-|+++++--++---+++++++||+++|||||||+++++++++++-|+++++++++++++
            ++++++--+++++-|++-||+++++++--+++-------+++++++++++--+++++++++++++
    REV:    cgggagaaaagccg-ccg--gcgccccgucccgggguuuuuuuuuuaucuuuccccccgccccac
	
	aguucuuauucgggaggaagcgcgggggggaagaggguggguggggggcgggguggaagaaagaaaaaaaacagagaaaaacacaccccgccccccuuucuauuuuuuuuuuggggcccugccccgcggccgccgaaaagagggcg
	.((((((.(((((..((...(((((((((((((((((((((.(((((((((((((............................)))))))))))))..))))))))))).......)))..))))))).)).)))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig12815.1169.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.10731	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucuua-uucgggaggaagcgcgggg--ggg-------aagagggugggu-ggggggcggggug
            ++++++-|+++++--++---+++++++||+++|||||||++++--+++++-|+++++++++++++
            ++++++--+++++-|++-||+++++++--+++-------++++--+++++--+++++++++++++
    REV:    cgggagaaaagccg-ccg--gcgccccgucccgggguuuuuuuuuuaucuuuccccccgccccac
	
	aguucuuauucgggaggaagcgcgggggggaagaggguggguggggggcgggguggaagaaagaaaaaaaacagagaaaaacacaccccgccccccuuucuauuuuuuuuuuggggcccugccccgcggccgccgaaaagagggcg
	.((((((.(((((..((...((((((((((((((..(((((.(((((((((((((............................)))))))))))))..)))))..)))).......)))..))))))).)).)))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig12815.1176.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.0772753333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgggaggaagcgcgggg--ggg-------aagagggugggu-ggggggcggggug
            +++++--++---+++++++||+++|||||||+++++++++++-|+++++++++++++
            +++++-|++-||+++++++--+++-------+++++++++++--+++++++++++++
    REV:    aagccg-ccg--gcgccccgucccgggguuuuuuuuuuaucuuuccccccgccccac
	
	auucgggaggaagcgcgggggggaagaggguggguggggggcgggguggaagaaagaaaaaaaacagagaaaaacacaccccgccccccuuucuauuuuuuuuuuggggcccugccccgcggccgccgaaa
	.(((((..((...(((((((((((((((((((((.(((((((((((((............................)))))))))))))..))))))))))).......)))..))))))).)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig12815.1176.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0.12432	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgggaggaagcgcgggg--ggg-------aagagggugggu-ggggggcggggug
            +++++--++---+++++++||+++|||||||++++--+++++-|+++++++++++++
            +++++-|++-||+++++++--+++-------++++--+++++--+++++++++++++
    REV:    aagccg-ccg--gcgccccgucccgggguuuuuuuuuuaucuuuccccccgccccac
	
	auucgggaggaagcgcgggggggaagaggguggguggggggcgggguggaagaaagaaaaaaaacagagaaaaacacaccccgccccccuuucuauuuuuuuuuuggggcccugccccgcggccgccgaaa
	.(((((..((...((((((((((((((..(((((.(((((((((((((............................)))))))))))))..)))))..)))).......)))..))))))).)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig12815.1188.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.088044	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcgggg--ggg-------aagagggugggu-ggggggcggggug
            +++++++||+++|||||||+++++++++++-|+++++++++++++
            +++++++--+++-------+++++++++++--+++++++++++++
    REV:    gcgccccgucccgggguuuuuuuuuuaucuuuccccccgccccac
	
	gcgcgggggggaagaggguggguggggggcgggguggaagaaagaaaaaaaacagagaaaaacacaccccgccccccuuucuauuuuuuuuuuggggcccugccccgcggccgccgaaaagagggcga
	.(((((((((((((((((((((.(((((((((((((............................)))))))))))))..))))))))))).......)))..)))))))..((((........)))).

##################################################

##################################################
>Contig12815.1188.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.14322	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcgggg--ggg-------aagagggugggu-ggggggcggggug
            +++++++||+++|||||||++++--+++++-|+++++++++++++
            +++++++--+++-------++++--+++++--+++++++++++++
    REV:    gcgccccgucccgggguuuuuuuuuuaucuuuccccccgccccac
	
	gcgcgggggggaagaggguggguggggggcgggguggaagaaagaaaaaaaacagagaaaaacacaccccgccccccuuucuauuuuuuuuuuggggcccugccccgcggccgccgaaaagagggcga
	.((((((((((((((..(((((.(((((((((((((............................)))))))))))))..)))))..)))).......)))..)))))))..((((........)))).

##################################################

##################################################
>Contig12828.622.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.864283499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccccccaccgcgg---cc-ccuuuuu----------------------ccgggaaauauuucuuggggggccccccccggggaaaaaaa
            +++++++++-++-++-|||++|+++++++||||||||||||||||||||||+++++-----------++++++++++----+++++++++++
            +++++++++|++-++----++-+++++++----------------------+++++---||||||||++++++++++----+++++++++++
    REV:    ggggggggg-ggaguaguaggagggaaaaaaaaacauaaaaaagaaaaaguggcccccc--------ccccccggggucccucccuuuuuuu
	
	uccccagggggggguuucccaaaacuccccccgaaggaaucucauuuuccgggggggggguucccccccaagggggggggggugggcaaacccccccguuccccccccaccgcggccccuuuuuccgggaaauauuucuuggggggccccccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuucccucccuggggccccccccccccggugaaaaagaaaaaauacaaaaaaaaagggaggaugaugagggggggggggucaccaccaauauuuucuuguugaugagguggggugcgcccacuaaucca
	.((((..(((((((..((((......(((((((..((((......)))))))))))))))..)))))))..))))(((..(((((((..(((((.((..(((((((((.((.((.((((((((((((((...........((((((((((....(((((((((((.....)))))))))))....))))))))))...)))))......................))))))).))....)).)))))))))))....((.(((((......))))).)).)).)))))..)))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig12828.629.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.966775499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccccaccgcggcc-ccuuuuu----------------------ccgggaaauauuucuuggggggccccccccggggaaaaaaa
            ++++++++----++-++|+++++++||||||||||||||||||||||+++++-----------++++++++++----+++++++++++
            ++++++++----++-++-+++++++----------------------+++++---||||||||++++++++++----+++++++++++
    REV:    ggggggggaguaguaggagggaaaaaaaaacauaaaaaagaaaaaguggcccccc--------ccccccggggucccucccuuuuuuu
	
	ggggggguuucccaaaacuccccccgaaggaaucucauuuuccgggggggggguucccccccaagggggggggggugggcaaacccccccguuccccccccaccgcggccccuuuuuccgggaaauauuucuuggggggccccccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuucccucccuggggccccccccccccggugaaaaagaaaaaauacaaaaaaaaagggaggaugaugagggggggggggucaccaccaauauuuucuuguugaugagguggggugcgccca
	((((((((((((((...((((((((...((((.......)))).(((((((....)))))))..))))))))...)))).))))))))))...((((((((....((.((((((((((((((...........((((((((((....(((((((((((.....)))))))))))....))))))))))...)))))......................))))))).)).))....))))))))((((((((.(((...((.((.....)).))..))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig12828.638.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.864283499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccccccaccgcgg---cc-ccuuuuu----------------------ccgggaaauauuucuuggggggccccccccggggaaaaaaa
            +++++++++-++-++-|||++|+++++++||||||||||||||||||||||+++++-----------++++++++++----+++++++++++
            +++++++++|++-++----++-+++++++----------------------+++++---||||||||++++++++++----+++++++++++
    REV:    ggggggggg-ggaguaguaggagggaaaaaaaaacauaaaaaagaaaaaguggcccccc--------ccccccggggucccucccuuuuuuu
	
	ucccaaaacuccccccgaaggaaucucauuuuccgggggggggguucccccccaagggggggggggugggcaaacccccccguuccccccccaccgcggccccuuuuuccgggaaauauuucuuggggggccccccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuucccucccuggggccccccccccccggugaaaaagaaaaaauacaaaaaaaaagggaggaugaugagggggggggggucaccaccaauauuuucuuguugaugagguggggugcgcccacu
	.(((..((((((((((...((((.......))))..))))))))))((((((....)))))))))((((((..(((((.((..(((((((((.((.((.((((((((((((((...........((((((((((....(((((((((((.....)))))))))))....))))))))))...)))))......................))))))).))....)).)))))))))))....((.(((((......))))).)).)).)))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig12828.645.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.864283499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccccccaccgcgg---cc-ccuuuuu----------------------ccgggaaauauuucuuggggggccccccccggggaaaaaaa
            +++++++++-++-++-|||++|+++++++||||||||||||||||||||||+++++-----------++++++++++----+++++++++++
            +++++++++|++-++----++-+++++++----------------------+++++---||||||||++++++++++----+++++++++++
    REV:    ggggggggg-ggaguaguaggagggaaaaaaaaacauaaaaaagaaaaaguggcccccc--------ccccccggggucccucccuuuuuuu
	
	acuccccccgaaggaaucucauuuuccgggggggggguucccccccaagggggggggggugggcaaacccccccguuccccccccaccgcggccccuuuuuccgggaaauauuucuuggggggccccccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuucccucccuggggccccccccccccggugaaaaagaaaaaauacaaaaaaaaagggaggaugaugagggggggggggucaccaccaauauuuucuuguugaugagguggggugcgcccacua
	.((((((((...((((.......)))).(((((((....)))))))..)))))))).(((((((..(((((.((..(((((((((.((.((.((((((((((((((...........((((((((((....(((((((((((.....)))))))))))....))))))))))...)))))......................))))))).))....)).)))))))))))....((.(((((......))))).)).)).)))))..))))))).

##################################################

##################################################
>Contig12828.656.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.864283499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccccccaccgcgg---cc-ccuuuuu----------------------ccgggaaauauuucuuggggggccccccccggggaaaaaaa
            +++++++++-++-++-|||++|+++++++||||||||||||||||||||||+++++-----------++++++++++----+++++++++++
            +++++++++|++-++----++-+++++++----------------------+++++---||||||||++++++++++----+++++++++++
    REV:    ggggggggg-ggaguaguaggagggaaaaaaaaacauaaaaaagaaaaaguggcccccc--------ccccccggggucccucccuuuuuuu
	
	aggaaucucauuuuccgggggggggguucccccccaagggggggggggugggcaaacccccccguuccccccccaccgcggccccuuuuuccgggaaauauuucuuggggggccccccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuucccucccuggggccccccccccccggugaaaaagaaaaaauacaaaaaaaaagggaggaugaugagggggggggggucaccaccaauauuuucuuguugaugagguggggugcgcccacuaaucca
	.(((..(((.((..((..(((((((...)))))))..))..))))).((((((..(((((.((..(((((((((.((.((.((((((((((((((...........((((((((((....(((((((((((.....)))))))))))....))))))))))...)))))......................))))))).))....)).)))))))))))....((.(((((......))))).)).)).)))))..))))))...))).

##################################################

##################################################
>Contig12828.661.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	1.083393	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuuuu---------------------ccgggaaauauuucuuggggggccccccccggggaaaaaaa
            ++++++++|||||||||||||||||||||+++++-----------++++++++++----+++++++++++
            ++++++++---------------------+++++---||||||||++++++++++----+++++++++++
    REV:    gggaaaaaaaaacauaaaaaagaaaaaguggcccccc--------ccccccggggucccucccuuuuuuu
	
	ucucauuuuccgggggggggguucccccccaagggggggggggugggcaaacccccccguuccccccccaccgcggccccuuuuuccgggaaauauuucuuggggggccccccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuucccucccuggggccccccccccccggugaaaaagaaaaaauacaaaaaaaaagggaggaugaugagggggggggggucaccaccaauauuuucuuguugaugagguggggugcgcccacuaaucca
	.((((((.(((.(((((((((..((((((....))))))((((.(((....)))))))..)))))))))........(((((((((((((...........((((((((((....(((((((((((.....)))))))))))....))))))))))...))))).....................)))))))).))).))))))(((..((((((((((.(((...((.((.....)).))..))))))).)))).))..))).

##################################################

##################################################
>Contig12828.661.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	1.083393	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuuuu---------------------ccgggaaauauuucuuggggggccccccccggggaaaaaaa
            ++++++++|||||||||||||||||||||+++++-----------++++++++++----+++++++++++
            ++++++++---------------------+++++---||||||||++++++++++----+++++++++++
    REV:    gggaaaaaaaaacauaaaaaagaaaaaguggcccccc--------ccccccggggucccucccuuuuuuu
	
	ucucauuuuccgggggggggguucccccccaagggggggggggugggcaaacccccccguuccccccccaccgcggccccuuuuuccgggaaauauuucuuggggggccccccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuucccucccuggggccccccccccccggugaaaaagaaaaaauacaaaaaaaaagggaggaugaugagggggggggggucaccaccaauauuuucuuguugaugagguggggugcgcccacuaaucca
	.((((((.(((((((((((((..((((((....))))))((((.(((....)))))))...)))))))).)).....(((((((((((((...........((((((((((....(((((((((((.....)))))))))))....))))))))))...))))).....................)))))))).))).))))))(((..((((((((((.(((...((.((.....)).))..))))))).)))).))..))).

##################################################

##################################################
>Contig12828.668.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.864283499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccccccaccgcgg---cc-ccuuuuu----------------------ccgggaaauauuucuuggggggccccccccggggaaaaaaa
            +++++++++-++-++-|||++|+++++++||||||||||||||||||||||+++++-----------++++++++++----+++++++++++
            +++++++++|++-++----++-+++++++----------------------+++++---||||||||++++++++++----+++++++++++
    REV:    ggggggggg-ggaguaguaggagggaaaaaaaaacauaaaaaagaaaaaguggcccccc--------ccccccggggucccucccuuuuuuu
	
	uuccgggggggggguucccccccaagggggggggggugggcaaacccccccguuccccccccaccgcggccccuuuuuccgggaaauauuucuuggggggccccccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuucccucccuggggccccccccccccggugaaaaagaaaaaauacaaaaaaaaagggaggaugaugagggggggggggucaccaccaauauuuucuuguugaugagguggggugcgcccacuaaucca
	.(((..(((((((...)))))))..))).(((..(((((((..(((((.((..(((((((((.((.((.((((((((((((((...........((((((((((....(((((((((((.....)))))))))))....))))))))))...)))))......................))))))).))....)).)))))))))))....((.(((((......))))).)).)).)))))..)))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig12828.673.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.864283499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccccccaccgcgg---cc-ccuuuuu----------------------ccgggaaauauuucuuggggggccccccccggggaaaaaaa
            +++++++++-++-++-|||++|+++++++||||||||||||||||||||||+++++-----------++++++++++----+++++++++++
            +++++++++|++-++----++-+++++++----------------------+++++---||||||||++++++++++----+++++++++++
    REV:    ggggggggg-ggaguaguaggagggaaaaaaaaacauaaaaaagaaaaaguggcccccc--------ccccccggggucccucccuuuuuuu
	
	ggggggggguucccccccaagggggggggggugggcaaacccccccguuccccccccaccgcggccccuuuuuccgggaaauauuucuuggggggccccccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuucccucccuggggccccccccccccggugaaaaagaaaaaauacaaaaaaaaagggaggaugaugagggggggggggucaccaccaauauuuucuuguugaugagguggggugcgcccacuaauccacc
	(((((((....)))))))..((..(((..(((((((..(((((.((..(((((((((.((.((.((((((((((((((...........((((((((((....(((((((((((.....)))))))))))....))))))))))...)))))......................))))))).))....)).)))))))))))....((.(((((......))))).)).)).)))))..)))))))..))).))

##################################################

##################################################
>Contig12828.679.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.864283499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccccccaccgcgg---cc-ccuuuuu----------------------ccgggaaauauuucuuggggggccccccccggggaaaaaaa
            +++++++++-++-++-|||++|+++++++||||||||||||||||||||||+++++-----------++++++++++----+++++++++++
            +++++++++|++-++----++-+++++++----------------------+++++---||||||||++++++++++----+++++++++++
    REV:    ggggggggg-ggaguaguaggagggaaaaaaaaacauaaaaaagaaaaaguggcccccc--------ccccccggggucccucccuuuuuuu
	
	ggguucccccccaagggggggggggugggcaaacccccccguuccccccccaccgcggccccuuuuuccgggaaauauuucuuggggggccccccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuucccucccuggggccccccccccccggugaaaaagaaaaaauacaaaaaaaaagggaggaugaugagggggggggggucaccaccaauauuuucuuguugaugagguggggugcgcccacuaaucca
	((((((((((((....))))))).((((((..(((((.((..(((((((((.((.((.((((((((((((((...........((((((((((....(((((((((((.....)))))))))))....))))))))))...)))))......................))))))).))....)).)))))))))))....((.(((((......))))).)).)).)))))..)))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig12828.683.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.864283499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccccccaccgcgg---cc-ccuuuuu----------------------ccgggaaauauuucuuggggggccccccccggggaaaaaaa
            +++++++++-++-++-|||++|+++++++||||||||||||||||||||||+++++-----------++++++++++----+++++++++++
            +++++++++|++-++----++-+++++++----------------------+++++---||||||||++++++++++----+++++++++++
    REV:    ggggggggg-ggaguaguaggagggaaaaaaaaacauaaaaaagaaaaaguggcccccc--------ccccccggggucccucccuuuuuuu
	
	ucccccccaagggggggggggugggcaaacccccccguuccccccccaccgcggccccuuuuuccgggaaauauuucuuggggggccccccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuucccucccuggggccccccccccccggugaaaaagaaaaaauacaaaaaaaaagggaggaugaugagggggggggggucaccaccaauauuuucuuguugaugagguggggugcgcccacu
	.(((((((....))))))).((((((..(((((.((..(((((((((.((.((.((((((((((((((...........((((((((((....(((((((((((.....)))))))))))....))))))))))...)))))......................))))))).))....)).)))))))))))....((.(((((......))))).)).)).)))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig12880.637.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.817761666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuuguagua--agaaacucg---ucgacuu----gcuucagaguugc-cuuccgauccucc--gcgaacagg
            ++++--+++--||++++++++-|||++++++-||||++++---++++++|++---+++++---||++++-++++
            ++++--+++----++++++++----++++++-----++++|||++++++-++|||+++++-----++++-++++
    REV:    ggaagugucuccaucuuugagaugaaguugaugauccgag---ucgacguga---cuagguuaaacgcucguuc
	
	cuuuaacuucugguuucggcacagaauugacuuuagaaacuggcucugcagcugcagcuggaggacuggauucgguuggugcaggaagagcuuugccaguuccauuuguugguagaagagcuugcccgauuuccuugaucucaccaagaagcuccuuuggugcaaucuuuguaguaagaaacucgucgacuugcuucagaguugccuuccgauccuccgcgaacaggaguuucuugcucgcaaauuggaucagugcagcugagccuaguaguugaaguagaguuucuaccucugugaaggccagagcacccaacccaguugcugcugcaacuccuguuccggaaccagaaacuaaaa
	.((((..((((((((((((.((((........((((...))))...((((((.((((((((..(((((....)))))(((((.((..((((((((((((.........))))))...))))))..))..............(((((((.......)))))))...((((..(((..((((((((.((((((.((((...((((((((...(((((...((((.((((.....)))).)))).....))))))).)))))))))).....))))))....))))))))....)))..)))).....)))))....)))))))).))))))....)))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig12880.643.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.817761666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuuguagua--agaaacucg---ucgacuu----gcuucagaguugc-cuuccgauccucc--gcgaacagg
            ++++--+++--||++++++++-|||++++++-||||++++---++++++|++---+++++---||++++-++++
            ++++--+++----++++++++----++++++-----++++|||++++++-++|||+++++-----++++-++++
    REV:    ggaagugucuccaucuuugagaugaaguugaugauccgag---ucgacguga---cuagguuaaacgcucguuc
	
	cuucugguuucggcacagaauugacuuuagaaacuggcucugcagcugcagcuggaggacuggauucgguuggugcaggaagagcuuugccaguuccauuuguugguagaagagcuugcccgauuuccuugaucucaccaagaagcuccuuuggugcaaucuuuguaguaagaaacucgucgacuugcuucagaguugccuuccgauccuccgcgaacaggaguuucuugcucgcaaauuggaucagugcagcugagccuaguaguugaaguagaguuucuaccucugugaaggccagagcacccaacccaguugcugcugcaacuccuguuccggaaccagaaa
	.((((((((((((.((((........((((...))))...((((((.((((((((..(((((....)))))(((((.((..((((((((((((.........))))))...))))))..))..............(((((((.......)))))))...((((..(((..((((((((.((((((.((((...((((((((...(((((...((((.((((.....)))).)))).....))))))).)))))))))).....))))))....))))))))....)))..)))).....)))))....)))))))).))))))....)))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig12908.879.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.4051985	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagggggccgcuuucccccuuccuuguaucc-cug
            +++++-++--++++++++++++++++---++|+++
            +++++-++-|++++++++++++++++--|++-+++
    REV:    aucccgcga-gggaggggggggggguuu-gguggc
	
	auuucugacagaugagaaagggagaaaagauuuaaaauggagcguauguccuccccccccaaaauguauuguaaaacaaaauuagggggccgcuuucccccuuccuuguaucccugggguucggugguuugggggggggggagggagcgcccuauagggggguggauuuaaaaaauacugugggcccgcgcuuuuuaccccgcuagggg
	.(((((........)))))...................(((((((..(((((((((((((........(((.....)))...(((((.((..((((((((((((((((...(((((.....))).))..)))))))))))))))).)).)))))..)))))).)))...............))))..)))))))...((((....))))

##################################################

##################################################
>Contig12908.879.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-1.437558	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagggggccgcuuucccccuuccuuguaucc-cug
            +++++-++--+++++++++--+++++---++|+++
            +++++-++-|+++++++++--+++++--|++-+++
    REV:    aucccgcga-gggaggggggggggguuu-gguggc
	
	auuucugacagaugagaaagggagaaaagauuuaaaauggagcguauguccuccccccccaaaauguauuguaaaacaaaauuagggggccgcuuucccccuuccuuguaucccugggguucggugguuugggggggggggagggagcgcccuauagggggguggauuuaaaaaauacugugggcccgcgcuuuuuaccccgcuagggg
	.(((((........)))))...................(((((((..(((((((((((((........(((.....)))...(((((.((..(((((((((..(((((...(((((.....))).))..)))))..))))))))).)).)))))..)))))).)))...............))))..)))))))...((((....))))

##################################################

##################################################
>Contig12908.916.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.4051985	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagggggccgcuuucccccuuccuuguaucc-cug
            +++++-++--++++++++++++++++---++|+++
            +++++-++-|++++++++++++++++--|++-+++
    REV:    aucccgcga-gggaggggggggggguuu-gguggc
	
	uggagcguauguccuccccccccaaaauguauuguaaaacaaaauuagggggccgcuuucccccuuccuuguaucccugggguucggugguuugggggggggggagggagcgcccuauagggggguggauuuaaaaaauacugugggcccgcgcuuuuuaccccgcuagggg
	.(((((((..(((((((((((((........(((.....)))...(((((.((..((((((((((((((((...(((((.....))).))..)))))))))))))))).)).)))))..)))))).)))...............))))..)))))))...((((....))))

##################################################

##################################################
>Contig12908.916.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-1.437558	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagggggccgcuuucccccuuccuuguaucc-cug
            +++++-++--+++++++++--+++++---++|+++
            +++++-++-|+++++++++--+++++--|++-+++
    REV:    aucccgcga-gggaggggggggggguuu-gguggc
	
	uggagcguauguccuccccccccaaaauguauuguaaaacaaaauuagggggccgcuuucccccuuccuuguaucccugggguucggugguuugggggggggggagggagcgcccuauagggggguggauuuaaaaaauacugugggcccgcgcuuuuuaccccgcuagggg
	.(((((((..(((((((((((((........(((.....)))...(((((.((..(((((((((..(((((...(((((.....))).))..)))))..))))))))).)).)))))..)))))).)))...............))))..)))))))...((((....))))

##################################################

##################################################
>Contig12908.925.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.4051985	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagggggccgcuuucccccuuccuuguaucc-cug
            +++++-++--++++++++++++++++---++|+++
            +++++-++-|++++++++++++++++--|++-+++
    REV:    aucccgcga-gggaggggggggggguuu-gguggc
	
	uguccuccccccccaaaauguauuguaaaacaaaauuagggggccgcuuucccccuuccuuguaucccugggguucggugguuugggggggggggagggagcgcccuauagggggguggauuuaaaaaauacugugggcccgcgcuuuuuaccccgcuagggg
	.((((.((((((..........(((.....)))...(((((.((..((((((((((((((((...(((((.....))).))..)))))))))))))))).)).)))))..)))))).))))............(((....)))........((((....))))

##################################################

##################################################
>Contig12908.925.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-1.437558	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagggggccgcuuucccccuuccuuguaucc-cug
            +++++-++--+++++++++--+++++---++|+++
            +++++-++-|+++++++++--+++++--|++-+++
    REV:    aucccgcga-gggaggggggggggguuu-gguggc
	
	uguccuccccccccaaaauguauuguaaaacaaaauuagggggccgcuuucccccuuccuuguaucccugggguucggugguuugggggggggggagggagcgcccuauagggggguggauuuaaaaaauacugugggcccgcgcuuuuuaccccgcuagggg
	.((((.((((((..........(((.....)))...(((((.((..(((((((((..(((((...(((((.....))).))..)))))..))))))))).)).)))))..)))))).))))............(((....)))........((((....))))

##################################################

##################################################
>Contig12908.929.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.4051985	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagggggccgcuuucccccuuccuuguaucc-cug
            +++++-++--++++++++++++++++---++|+++
            +++++-++-|++++++++++++++++--|++-+++
    REV:    aucccgcga-gggaggggggggggguuu-gguggc
	
	cuccccccccaaaauguauuguaaaacaaaauuagggggccgcuuucccccuuccuuguaucccugggguucggugguuugggggggggggagggagcgcccuauagggggguggauuuaaaaaauacugugggcccgcgcuuuuuaccccgcuagggg
	.(((((((((........(((.....)))...(((((.((..((((((((((((((((...(((((.....))).))..)))))))))))))))).)).)))))..)))))).))).............(((....)))........((((....))))

##################################################

##################################################
>Contig12908.929.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-1.437558	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagggggccgcuuucccccuuccuuguaucc-cug
            +++++-++--+++++++++--+++++---++|+++
            +++++-++-|+++++++++--+++++--|++-+++
    REV:    aucccgcga-gggaggggggggggguuu-gguggc
	
	cuccccccccaaaauguauuguaaaacaaaauuagggggccgcuuucccccuuccuuguaucccugggguucggugguuugggggggggggagggagcgcccuauagggggguggauuuaaaaaauacugugggcccgcgcuuuuuaccccgcuagggg
	.(((((((((........(((.....)))...(((((.((..(((((((((..(((((...(((((.....))).))..)))))..))))))))).)).)))))..)))))).))).............(((....)))........((((....))))

##################################################

##################################################
>Contig12936.757.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguaccaccugcgccgcuuucauccaau---uuccacca-cauuuccuccauug-uc
            +++--+++++---+++++--++-+++++|||++++-++-|++--++++++++--|++
            +++-|+++++|||+++++--++|+++++---++++|++--++-|++++++++---++
    REV:    acaa-guggg---ggcgggggu-gguuguagaagg-ggcgguu-ggggggugugaag
	
	cuguaccaccugcgccgcuuucauccaauuuccaccacauuuccuccauugucuccuugaagugugggggguuggcggggaagauguuggugggggcgggggugaacaucugccaaugcuccgauuuggccggcugcuugguguagccggcggcgagaggagcg
	.(((..(((((...(((((..((.(((((((((.((.((..((((((((..((.....))...)))))))).))..))))))...)))))))..)))))))))).))).........(((((..(((((((((((((.....)))))))))..)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig12936.757.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccugcgccgcuuucauccaau---uuccacca-cauuuccuccauug-uc
            +++++---+++++--++-+++++|||++++-++-|++--++++++++--|++
            +++++|||+++++--++|+++++---++++|++--++-|++++++++---++
    REV:    guggg---ggcgggggu-gguuguagaagg-ggcgguu-ggggggugugaag
	
	cuguaccaccugcgccgcuuucauccaauuuccaccacauuuccuccauugucuccuugaagugugggggguuggcggggaagauguuggugggggcgggggugaacaucugccaaugcuccgauuuggccggcugcuugguguagccggcggcgagaggagcg
	......(((((...(((((..((.(((((((((.((.((..((((((((..((.....))...)))))))).))..))))))...)))))))..)))))))))).............(((((..(((((((((((((.....)))))))))..)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig12936.762.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caccugcgccgcuuucauccaau---uuccacca-cauuuccuccauug-uc
            +++++---+++++--++-+++++|||++++-++-|++--++++++++--|++
            +++++|||+++++--++|+++++---++++|++--++-|++++++++---++
    REV:    guggg---ggcgggggu-gguuguagaagg-ggcgguu-ggggggugugaag
	
	ccaccugcgccgcuuucauccaauuuccaccacauuuccuccauugucuccuugaagugugggggguuggcggggaagauguuggugggggcgggggugaacaucugccaaugcuccgauuuggccggcugcuugguguagccggcggcgagaggagcg
	.(((((...(((((..((.(((((((((.((.((..((((((((..((.....))...)))))))).))..))))))...)))))))..)))))))))).............(((((..(((((((((((((.....)))))))))..)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig12936.770.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcuuucauccaau---uuccacca-cauuuccuccauug-uc
            +++++--++-+++++|||++++-++-|++--++++++++--|++
            +++++--++|+++++---++++|++--++-|++++++++---++
    REV:    ggcgggggu-gguuguagaagg-ggcgguu-ggggggugugaag
	
	gccgcuuucauccaauuuccaccacauuuccuccauugucuccuugaagugugggggguuggcggggaagauguuggugggggcgggggugaacaucugccaaugcuccgauuuggccggcugcuugguguagccggcggcgagaggagcg
	.(((((..((.(((((((((.((.((..((((((((..((.....))...)))))))).))..))))))...)))))))..))))).(((........)))...(((((..(((((((((((((.....)))))))))..)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig12936.775.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-0.566538000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucauccaa-uuuccacc-acauu-uccu--ccauugucuccu
            +++++++--|++++++++|+++++|++++||+++---++++++
            +++++++---++++++++-+++++-++++--+++-||++++++
    REV:    aagugggggcgggggugguuguagaaggggcgguu--gggggg
	
	uuucauccaauuuccaccacauuuccuccauugucuccuugaagugugggggguuggcggggaagauguuggugggggcgggggugaacaucugccaaugcuccgauuuggccggcugcuugguguagccggcggcgagaggagcg
	.(((((((..((((((((((((((((((((...((((((........)))))).)))..)))).))))).))))))))...)))))))...........(((((..(((((((((((((.....)))))))))..)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig12936.775.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	2.168118	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucauccaa-uuuccacc-acauuuccuccauugucuccuu
            +++++++--|++++++++|++++++-++++-----++++++
            +++++++---++++++++-++++++-++++-----++++++
    REV:    aagugggggcgggggugguuguagaaggggcgguugggggg
	
	uuucauccaauuuccaccacauuuccuccauugucuccuugaagugugggggguuggcggggaagauguuggugggggcgggggugaacaucugccaaugcuccgauuuggccggcugcuugguguagccggcggcgagaggagcg
	.(((((((..((((((((((((((.((((.....((((((.......)))))).....)))).)))))).))))))))...)))))))...........(((((..(((((((((((((.....)))))))))..)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig12940.333.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.79	MeanVal:	2.374848	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguagcaguccaguuccauguugcucugucaacgg
            +++--++++---+++++-+++++++++-----+++
            +++--++++---+++++-+++++++++---||+++
    REV:    ucagagucacgauagggaguaacgagaaaa--gcc
	
	caguagcaguccaguuccauguugcucugucaacggcuuggugaauaucaaguaggacagcaguaaugucacugccuuccuagccguuguuaucauggcagugguggcagcaccgaaaagagcaaugagggauagcacugagacuuggccaauaaauguggccau
	.(((..((((...(((((.(((((((((.....(((((((((....))))))(((((..(((((......)))))..)))))...(((((((((((....))))))))))).)))...))))))))).)))))...))))..)))((((((.......)))))).

##################################################

##################################################
>Contig13126.340.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	0.0578924999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gc-aucucucagcaugucugguaggcagcuccuuagcgc
            ++|++++-++-++-++++++++++------++++++-++
            ++-++++|++-++|++++++++++||||||++++++-++
    REV:    cgaugga-agcug-acagacuauu------ggagucucg
	
	cagccaucuccucguuguugcaucuucucggagacagcugcugaagguagcaucucucagcaugucugguaggcagcuccuuagcgcaucacaagcucugagguuaucagacagucgaagguagcaucuaaugauauguuucagcagccgagaagauggcu
	.((((((((.((((........((((....))))..((((((((((...((((((.((.((.((((((((((......((((((.((.......)).)))))))))))))))))).)))))).)).((....))....)))))))))))))).))))))))

##################################################

##################################################
>Contig13126.359.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	0.0578924999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gc-aucucucagcaugucugguaggcagcuccuuagcgc
            ++|++++-++-++-++++++++++------++++++-++
            ++-++++|++-++|++++++++++||||||++++++-++
    REV:    cgaugga-agcug-acagacuauu------ggagucucg
	
	gcaucuucucggagacagcugcugaagguagcaucucucagcaugucugguaggcagcuccuuagcgcaucacaagcucugagguuaucagacagucgaagguagcaucuaaugauauguuucagcagccgagaagaugg
	.((((((((((......((((((((((...((((((.((.((.((((((((((......((((((.((.......)).)))))))))))))))))).)))))).)).((....))....)))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13126.375.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	0.0578924999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gc-aucucucagcaugucugguaggcagcuccuuagcgc
            ++|++++-++-++-++++++++++------++++++-++
            ++-++++|++-++|++++++++++||||||++++++-++
    REV:    cgaugga-agcug-acagacuauu------ggagucucg
	
	agcugcugaagguagcaucucucagcaugucugguaggcagcuccuuagcgcaucacaagcucugagguuaucagacagucgaagguagcaucuaaugauauguuucagcagcc
	.((((((((((...((((((.((.((.((((((((((......((((((.((.......)).)))))))))))))))))).)))))).)).((....))....)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1319.611.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.558923	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucgggggaaggucgguc-ccccccaagggggggguuggggg
            +++++-+++++++--++++|+++-----++++++++--+++++
            +++++-+++++++--++++-+++-----++++++++--+++++
    REV:    aaggcgcuuuuucccccggcgggccacaccccccuuuuccccc
	
	agggaauuaugaauuguauuguuuccccacccuccccgugaggguauccccuuucgggggaaggucggucccccccaagggggggguugggggcccaaaaccccccccuuuuccccccacaccgggcggcccccuuuuucgcggaaaauuuuuucuugugggggcuccccccccgggaaaaaaa
	.(((((..(((.....)))...))))).((((((.....))))))......(((((.(((((((..(((((((.....((((((((..(((((..........)))))..)))))))).....))).))))..))))))).)))))..((((((((((.(((((....))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1319.611.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	1.828539	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggucgguc-ccccccaagggggggguuggggg
            +++++--++++|+++-----++++++++--+++++
            +++++-|++++-+++-----++++++++--+++++
    REV:    uuuccc-ccggcgggccacaccccccuuuuccccc
	
	agggaauuaugaauuguauuguuuccccacccuccccgugaggguauccccuuucgggggaaggucggucccccccaagggggggguugggggcccaaaaccccccccuuuuccccccacaccgggcggcccccuuuuucgcggaaaauuuuuucuugugggggcuccccccccgggaaaaaaa
	.(((((..(((.....)))...)))))...((.(((((.(((((....))))).)))))(((((..(((((((.....((((((((..(((((..........)))))..)))))))).....))).)))).))))).....))....((((((((((.(((((....))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1319.623.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	1.828539	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggucgguc-ccccccaagggggggguuggggg
            +++++--++++|+++-----++++++++--+++++
            +++++-|++++-+++-----++++++++--+++++
    REV:    uuuccc-ccggcgggccacaccccccuuuuccccc
	
	auuguauuguuuccccacccuccccgugaggguauccccuuucgggggaaggucggucccccccaagggggggguugggggcccaaaaccccccccuuuuccccccacaccgggcggcccccuuuuucgcggaaaauuuuuucuugugggggcuccccccccgggaaaaaaaaacaaa
	.((((....(((((.......(((((.(((((....))))).)))))(((((..(((((((.....((((((((..(((((..........)))))..)))))))).....))).)))).))))).....))))).((((((((((.(((((....)))))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig1319.628.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	1.828539	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggucgguc-ccccccaagggggggguuggggg
            +++++--++++|+++-----++++++++--+++++
            +++++-|++++-+++-----++++++++--+++++
    REV:    uuuccc-ccggcgggccacaccccccuuuuccccc
	
	auuguuuccccacccuccccgugaggguauccccuuucgggggaaggucggucccccccaagggggggguugggggcccaaaaccccccccuuuuccccccacaccgggcggcccccuuuuucgcggaaaauuuuuucuugugggggcuccccccccgggaaaaaaaaacaaa
	.((((((((.......(((((.(((((....))))).)))))(((((..(((((((.....((((((((..(((((..........)))))..)))))))).....))).)))).))))).....))))..((((((((((.(((((....)))))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig1319.631.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	1.828539	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggucgguc-ccccccaagggggggguuggggg
            +++++--++++|+++-----++++++++--+++++
            +++++-|++++-+++-----++++++++--+++++
    REV:    uuuccc-ccggcgggccacaccccccuuuuccccc
	
	guuuccccacccuccccgugaggguauccccuuucgggggaaggucggucccccccaagggggggguugggggcccaaaaccccccccuuuuccccccacaccgggcggcccccuuuuucgcggaaaauuuuuucuugugggggcuccccccccgggaaaaaaa
	.(((((.......(((((.(((((....))))).)))))(((((..(((((((.....((((((((..(((((..........)))))..)))))))).....))).)))).))))).....))))).((((((((((.(((((....))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1319.638.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.558923	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucgggggaaggucgguc-ccccccaagggggggguuggggg
            +++++-+++++++--++++|+++-----++++++++--+++++
            +++++-+++++++--++++-+++-----++++++++--+++++
    REV:    aaggcgcuuuuucccccggcgggccacaccccccuuuuccccc
	
	cacccuccccgugaggguauccccuuucgggggaaggucggucccccccaagggggggguugggggcccaaaaccccccccuuuuccccccacaccgggcggcccccuuuuucgcggaaaauuuuuucuugugggggcuccccccccgggaaaaaaa
	.((((((.....))))))......(((((.(((((((..(((((((.....((((((((..(((((..........)))))..)))))))).....))).))))..))))))).)))))..((((((((((.(((((....))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1319.643.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	1.510425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggucgguc-ccccccaagggggggguuggggg
            ++++--++++|+++-----++++++++--+++++
            ++++-|++++-+++-----++++++++--+++++
    REV:    uuccc-ccggcgggccacaccccccuuuuccccc
	
	uccccgugaggguauccccuuucgggggaaggucggucccccccaagggggggguugggggcccaaaaccccccccuuuuccccccacaccgggcggcccccuuu
	.(((((.(((((....))))).))))).((((..(((((((.....((((((((..(((((..........)))))..)))))))).....))).)))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig1319.650.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	1.371096	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgggggaaggucgguc-ccccccaagggggggguuggggg
            ++++-+++++++--++++|+++-----++++++++--+++++
            ++++-+++++++--++++-+++-----++++++++--+++++
    REV:    aggcgcuuuuucccccggcgggccacaccccccuuuuccccc
	
	gaggguauccccuuucgggggaaggucggucccccccaagggggggguugggggcccaaaaccccccccuuuuccccccacaccgggcggcccccuuuuucgcggaaaauuuuuucuugugggggcuccccccccgggaaaaaaa
	.((((....))))((((.(((((((..(((((((.....((((((((..(((((..........)))))..)))))))).....))).))))..))))))).))))...((((((((((.(((((....))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1319.661.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.558923	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucgggggaaggucgguc-ccccccaagggggggguuggggg
            +++++-+++++++--++++|+++-----++++++++--+++++
            +++++-+++++++--++++-+++-----++++++++--+++++
    REV:    aaggcgcuuuuucccccggcgggccacaccccccuuuuccccc
	
	cuuucgggggaaggucggucccccccaagggggggguugggggcccaaaaccccccccuuuuccccccacaccgggcggcccccuuuuucgcggaaaauuuuuucuugugggggcuccccccccgggaaaaaaa
	.(((((.(((((((..(((((((.....((((((((..(((((..........)))))..)))))))).....))).))))..))))))).)))))..((((((((((.(((((....))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1319.667.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	1.276155	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaaggucgguc-ccccccaagggggggguuggggg
            ++++++++--++++|+++-----++++++++--+++++
            ++++++++-|++++-+++-----++++++++--+++++
    REV:    cuuuuuccc-ccggcgggccacaccccccuuuuccccc
	
	ggggaaggucggucccccccaagggggggguugggggcccaaaaccccccccuuuuccccccacaccgggcggcccccuuuuucgcggaaaauuuuuucuugugggggcuccccccccgggaaaaaaa
	((((((((..(((((((.....((((((((..(((((..........)))))..)))))))).....))).)))).))))))))........((((((((((.(((((....))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13196.343.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	3.4795125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaga------------aggaaau-gauggagagggugauggaug
            ++++++||||||||||||++++---|+++++-++++++++-+++++
            ++++++------------++++----+++++-++++++++|+++++
    REV:    ccuucuauaagucgagguuccuacuucuauuguucccacu-ucuac
	
	agggagaaggaaaugauggagagggugauggauguagccagguaagcuccuccauacuuggcuagaaguugcuuagcuuggucucccuuggauuuuugcucaacuuucccaucuucacccuuguuaucuucauccuuggagcugaauaucuucca
	.((((((((((...(((((.((((((((.(((((.(((((((((..........))))))))).(((((((...(((..(((((.....)))))...))))))))))..))))))))))))).)))))....))))............)))))).

##################################################

##################################################
>Contig1321.1261.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	3.5310275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccggccccuucucg-gggggcgcgaaaaaaac-------cccc
            ++++++--+++++++-++|+++++---+++++++++|||||||++++
            ++++++||+++++++-++-+++++---+++++++++-------++++
    REV:    gggggg--ggggaagcgcgcccccuauuuuuuuuugucccggcgggg
	
	acccuccuugccccccggccccuucucggggggcgcgaaaaaaacccccccuuuaaaagaggaugauaauauaaaaaauuauuucggggcggcccuguuuuuuuuuaucccccgcgcgaagggggggggga
	..........((((((..(((((((.(((((((...(((((((((((((((((.....))))..((((((.......))))))..)))).......)))))))))...))))).)).))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1321.1270.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	3.5310275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccggccccuucucg-gggggcgcgaaaaaaac-------cccc
            ++++++--+++++++-++|+++++---+++++++++|||||||++++
            ++++++||+++++++-++-+++++---+++++++++-------++++
    REV:    gggggg--ggggaagcgcgcccccuauuuuuuuuugucccggcgggg
	
	gccccccggccccuucucggggggcgcgaaaaaaacccccccuuuaaaagaggaugauaauauaaaaaauuauuucggggcggcccuguuuuuuuuuaucccccgcgcgaagggggggggga
	.((((((..(((((((.(((((((...(((((((((((((((((.....))))..((((((.......))))))..)))).......)))))))))...))))).)).))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1323.612.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	1.16801133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuucagcgu--auccucgacucguaacgauuugg
            +++++++++-||+++++++++-------+++++++
            +++++++++---+++++++++-----||+++++++
    REV:    ggagguugcuuuugggagcugucuuu--uuaggcc
	
	aucuucagcguauccucgacucguaacgauuugggagacggacucgucaagaaugugcuugauggaguggugauccagaagauuggccuucuucugguucuuguugggcgucggcucugacuugguuuccauuuggcugccggauuuuucugucgaggguuuucguuggaggg
	.(((((((((.(((((((((.......(((((((..((((....))))........(((.(((((((....((.((((((((.......)))))))).))..(((((((....)).))))).....))))))).)))..))))))).....)))))))))...))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1324.613.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	0.591055999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccauugucuuc---gagcuucuucu-ucu
            +++-++-+++++|||++++++++++-|+++
            +++-++-+++++---++++++++++--+++
    REV:    gggaagaagaagaaacucgaagagguuaga
	
	cuugaccaaggaagacccggcgcaacccauugucuucgagcuucuucuucuaucggagauuggagaagcucaaagaagaagaagggcggcgaugauuucccagugggcgguggucgucagcgucgaucugugguuagc
	.(((((((....(((..((((((..(((.((.(((((((((((((((.(((.....)))..))))))))))...))))).)).))).((((((.((..(((...)))..)).)))))).)))))).))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1324.616.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	0.591055999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccauugucuuc---gagcuucuucu-ucu
            +++-++-+++++|||++++++++++-|+++
            +++-++-+++++---++++++++++--+++
    REV:    gggaagaagaagaaacucgaagagguuaga
	
	gaccaaggaagacccggcgcaacccauugucuucgagcuucuucuucuaucggagauuggagaagcucaaagaagaagaagggcggcgaugauuucccagugggcgguggucgucagcgucgaucugugguuagcuuuucgucgggagagaagggaaaaaggaguccacuuuggucu
	((((((((..((((((((((..(((.((.(((((((((((((((.(((.....)))..))))))))))...))))).)).))).((((((.((..(((...)))..)).)))))).))))).............((((((.((....)))))))).....)).)))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1324.616.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	0.591055999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccauugucuuc---gagcuucuucu-ucu
            +++-++-+++++|||++++++++++-|+++
            +++-++-+++++---++++++++++--+++
    REV:    gggaagaagaagaaacucgaagagguuaga
	
	gaccaaggaagacccggcgcaacccauugucuucgagcuucuucuucuaucggagauuggagaagcucaaagaagaagaagggcggcgaugauuucccagugggcgguggucgucagcgucgaucugugguuagcuuuucgucgggagagaagggaaaaaggaguccacuuuggucu
	((((((((..(((.((((((..(((.((.(((((((((((((((.(((.....)))..))))))))))...))))).)).))).((((((.((..(((...)))..)).)))))).)))))).(((....((..((((((.((....))))))))..)).))))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1324.621.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	0.591055999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccauugucuuc---gagcuucuucu-ucu
            +++-++-+++++|||++++++++++-|+++
            +++-++-+++++---++++++++++--+++
    REV:    gggaagaagaagaaacucgaagagguuaga
	
	aggaagacccggcgcaacccauugucuucgagcuucuucuucuaucggagauuggagaagcucaaagaagaagaagggcggcgaugauuucccagugggcgguggucgucagcgucgaucugugguuagcuuuucgucgggagagaagggaaaaaggaguccacuuuggucuuuuc
	.((((((((((((((..(((.((.(((((((((((((((.(((.....)))..))))))))))...))))).)).))).((((((.((..(((...)))..)).)))))).))))))....((((....((((((.((....))))))))..........))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1324.621.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	0.591055999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccauugucuuc---gagcuucuucu-ucu
            +++-++-+++++|||++++++++++-|+++
            +++-++-+++++---++++++++++--+++
    REV:    gggaagaagaagaaacucgaagagguuaga
	
	aggaagacccggcgcaacccauugucuucgagcuucuucuucuaucggagauuggagaagcucaaagaagaagaagggcggcgaugauuucccagugggcgguggucgucagcgucgaucugugguuagcuuuucgucgggagagaagggaaaaaggaguccacuuuggucuuuuc
	.((((((((((((((..(((.((.(((((((((((((((.(((.....)))..))))))))))...))))).)).))).((((((.((..(((...)))..)).)))))).))))))....((((((..((((((.((....)))))))).......)).))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1324.625.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	0.591055999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccauugucuuc---gagcuucuucu-ucu
            +++-++-+++++|||++++++++++-|+++
            +++-++-+++++---++++++++++--+++
    REV:    gggaagaagaagaaacucgaagagguuaga
	
	agacccggcgcaacccauugucuucgagcuucuucuucuaucggagauuggagaagcucaaagaagaagaagggcggcgaugauuucccagugggcgguggucgucagcgucgaucugugguua
	.((((((((((..(((.((.(((((((((((((((.(((.....)))..))))))))))...))))).)).))).((((((.((..(((...)))..)).)))))).))))))......)))).

##################################################

##################################################
>Contig1324.627.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	0.591055999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccauugucuuc---gagcuucuucu-ucu
            +++-++-+++++|||++++++++++-|+++
            +++-++-+++++---++++++++++--+++
    REV:    gggaagaagaagaaacucgaagagguuaga
	
	acccggcgcaacccauugucuucgagcuucuucuucuaucggagauuggagaagcucaaagaagaagaagggcggcgaugauuucccagugggcgguggucgucagcgucgaucugugguuagcuuuucgucgggagagaagggaaaaaggaguccacuuuggucuuuucuc
	.(((((((...(((.((.(((((((((((((((.(((.....)))..))))))))))...))))).)).))).((((((.((..(((...)))..)).))))))...((..((.....))..))....))))))).(((((((((..((((......))))..)))))))))

##################################################

##################################################
>Contig1324.629.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.25	MeanVal:	0.591055999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccauugucuuc---gagcuucuucu-ucu
            +++-++-+++++|||++++++++++-|+++
            +++-++-+++++---++++++++++--+++
    REV:    gggaagaagaagaaacucgaagagguuaga
	
	ccggcgcaacccauugucuucgagcuucuucuucuaucggagauuggagaagcucaaagaagaagaagggcggcgaugauuucccagugggcgguggucgucagcgucga
	.((((((..(((.((.(((((((((((((((.(((.....)))..))))))))))...))))).)).))).((((((.((..(((...)))..)).)))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig13298.1405.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	0.963727166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucccagggggggguugggugggccaaaaau-------uuuuuc
            ++++--++++++++--+++----+++++++-|||||||++++++
            ++++||++++++++||+++--||+++++++--------++++++
    REV:    gagg--cccccccc--cccua--gguuuuuuuucuuauaaaaag
	
	ccucccagggggggguugggugggccaaaaauuuuuuccgcgaaaaauauucuuuuuuuuggaucccccccccccggag
	.((((..((((((((..(((....(((((((.((((((...))))))........)))))))..)))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig13298.1408.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.92	MeanVal:	1.2212715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagggggggguugggugggccaaaaau-------uuuuuc
            ++-++++++++--+++----+++++++-|||||||++++++
            ++|++++++++||+++--||+++++++--------++++++
    REV:    gg-cccccccc--cccua--gguuuuuuuucuuauaaaaag
	
	cccagggggggguugggugggccaaaaauuuuuuccgcgaaaaauauucuuuuuuuuggaucccccccccccgga
	.((.((((((((..(((....(((((((.((((((...))))))........)))))))..))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13317.563.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	11.2073145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++++++++++---+++++--------++-+++-++-++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++++++++++--|+++++--------++-+++-++-++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    ucucuuuguuuu-uuuuauauaaaaauguuccuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	auuccagcagacgcaaaggcuaguaauccggcugcuaccaugagguugcggccacgcgacauacccaaauucuagguuauucuguaagaagauccagcccgaucugguacuguaccagauucuggaaggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucua
	.(((..((((((((...((........))((((((.(((....))).))))))..)))..(((.((........)).))))))))..)))..(((((...(((((((((...)))))))))))))).((((((((((...(((((........((.(((.((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).)).)).))).))........)))))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13317.563.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	11.2073145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++++++++++---+++++--------++-+++-++-++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++++++++++--|+++++--------++-+++-++-++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    ucucuuuguuuu-uuuuauauaaaaauguuccuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	auuccagcagacgcaaaggcuaguaauccggcugcuaccaugagguugcggccacgcgacauacccaaauucuagguuauucuguaagaagauccagcccgaucugguacuguaccagauucuggaaggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucua
	.(((..((((((((...((........))((((((.(((....))).))))))..)))......((........))....)))))..)))..(((((...(((((((((...)))))))))))))).((((((((((...(((((........((.(((.((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).)).)).))).))........)))))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13317.568.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	11.2073145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++++++++++---+++++--------++-+++-++-++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++++++++++--|+++++--------++-+++-++-++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    ucucuuuguuuu-uuuuauauaaaaauguuccuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	agcagacgcaaaggcuaguaauccggcugcuaccaugagguugcggccacgcgacauacccaaauucuagguuauucuguaagaagauccagcccgaucugguacuguaccagauucuggaaggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucua
	.((((((((...((........))((((((.(((....))).))))))..)))......((........))....))))).......(((((...(((((((((...)))))))))))))).((((((((((...(((((........((.(((.((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).)).)).))).))........)))))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13317.568.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	11.2073145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++++++++++---+++++--------++-+++-++-++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++++++++++--|+++++--------++-+++-++-++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    ucucuuuguuuu-uuuuauauaaaaauguuccuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	agcagacgcaaaggcuaguaauccggcugcuaccaugagguugcggccacgcgacauacccaaauucuagguuauucuguaagaagauccagcccgaucugguacuguaccagauucuggaaggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucua
	.((((((((...((........))((((((.(((....))).))))))..)))..(((.((........)).)))))))).......(((((...(((((((((...)))))))))))))).((((((((((...(((((........((.(((.((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).)).)).))).))........)))))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13317.591.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	11.2073145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++++++++++---+++++--------++-+++-++-++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++++++++++--|+++++--------++-+++-++-++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    ucucuuuguuuu-uuuuauauaaaaauguuccuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	cggcugcuaccaugagguugcggccacgcgacauacccaaauucuagguuauucuguaagaagauccagcccgaucugguacuguaccagauucuggaaggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucuaccccccgcg
	.((((((.(((....))).)))))).((((...........((((.((.....))...))))..(((((...(((((((((...)))))))))))))).((((((((((...(((((........((.(((.((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).)).)).))).))........)))))..))))))))))......))))

##################################################

##################################################
>Contig13317.591.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	11.2073145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++++++++++---+++++--------++-+++-++-++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++++++++++--|+++++--------++-+++-++-++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    ucucuuuguuuu-uuuuauauaaaaauguuccuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	cggcugcuaccaugagguugcggccacgcgacauacccaaauucuagguuauucuguaagaagauccagcccgaucugguacuguaccagauucuggaaggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucuaccccccgcg
	.((((((.(((....))).)))))).((((......(((.......((((..(((......)))...)))).(((((((((...))))))))).)))..((((((((((...(((((........((.(((.((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).)).)).))).))........)))))..))))))))))......))))

##################################################

##################################################
>Contig13317.607.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	11.2073145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++++++++++---+++++--------++-+++-++-++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++++++++++--|+++++--------++-+++-++-++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    ucucuuuguuuu-uuuuauauaaaaauguuccuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	guugcggccacgcgacauacccaaauucuagguuauucuguaagaagauccagcccgaucugguacuguaccagauucuggaaggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucuaccccccg
	((((((....))))))..............((................(((((...(((((((((...)))))))))))))).((((((((((...(((((........((.(((.((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).)).)).))).))........)))))..)))))))))).....)).

##################################################

##################################################
>Contig13317.610.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	11.2073145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++++++++++---+++++--------++-+++-++-++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++++++++++--|+++++--------++-+++-++-++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    ucucuuuguuuu-uuuuauauaaaaauguuccuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	gcggccacgcgacauacccaaauucuagguuauucuguaagaagauccagcccgaucugguacuguaccagauucuggaaggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucuaccccccgcg
	((((..(((.((.(((.((........)).)))))))).......(((((...(((((((((...)))))))))))))).((((((((((...(((((........((.(((.((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).)).)).))).))........)))))..)))))))))).....)))).

##################################################

##################################################
>Contig13317.610.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	11.2073145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++++++++++---+++++--------++-+++-++-++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++++++++++--|+++++--------++-+++-++-++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    ucucuuuguuuu-uuuuauauaaaaauguuccuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	gcggccacgcgacauacccaaauucuagguuauucuguaagaagauccagcccgaucugguacuguaccagauucuggaaggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucuaccccccgcg
	((((....(((..(((.((........)).)))..))).......(((((...(((((((((...)))))))))))))).((((((((((...(((((........((.(((.((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).)).)).))).))........)))))..)))))))))).....)))).

##################################################

##################################################
>Contig13317.616.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	11.2073145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++++++++++---+++++--------++-+++-++-++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++++++++++--|+++++--------++-+++-++-++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    ucucuuuguuuu-uuuuauauaaaaauguuccuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	acgcgacauacccaaauucuagguuauucuguaagaagauccagcccgaucugguacuguaccagauucuggaaggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucuaccccccgcg
	.((((...........((((.((.....))...))))..(((((...(((((((((...)))))))))))))).((((((((((...(((((........((.(((.((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).)).)).))).))........)))))..))))))))))......))))

##################################################

##################################################
>Contig13317.616.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	11.2073145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++++++++++---+++++--------++-+++-++-++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++++++++++--|+++++--------++-+++-++-++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    ucucuuuguuuu-uuuuauauaaaaauguuccuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	acgcgacauacccaaauucuagguuauucuguaagaagauccagcccgaucugguacuguaccagauucuggaaggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucuaccccccgcg
	.((((......(((.......((((..(((......)))...)))).(((((((((...))))))))).)))..((((((((((...(((((........((.(((.((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).)).)).))).))........)))))..))))))))))......))))

##################################################

##################################################
>Contig13317.636.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	11.2073145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++++++++++---+++++--------++-+++-++-++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++++++++++--|+++++--------++-+++-++-++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    ucucuuuguuuu-uuuuauauaaaaauguuccuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	agguuauucuguaagaagauccagcccgaucugguacuguaccagauucuggaaggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucuaccccccg
	.((................(((((...(((((((((...)))))))))))))).((((((((((...(((((........((.(((.((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).)).)).))).))........)))))..)))))))))).....)).

##################################################

##################################################
>Contig13317.646.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	11.2073145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++++++++++---+++++--------++-+++-++-++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++++++++++--|+++++--------++-+++-++-++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    ucucuuuguuuu-uuuuauauaaaaauguuccuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	guaagaagauccagcccgaucugguacuguaccagauucuggaaggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucuaccccccgcg
	((.......(((((...(((((((((...)))))))))))))).((((((((((...(((((........((.(((.((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).)).)).))).))........)))))..)))))))))).......)).

##################################################

##################################################
>Contig13317.646.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	11.2073145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++++++++++---+++++--------++-+++-++-++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++++++++++--|+++++--------++-+++-++-++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    ucucuuuguuuu-uuuuauauaaaaauguuccuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	guaagaagauccagcccgaucugguacuguaccagauucuggaaggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucuaccccccgcg
	.........(((((...(((((((((...)))))))))))))).((((((((((...(((((........((.(((.((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).)).)).))).))........)))))..))))))))))..........

##################################################

##################################################
>Contig13317.654.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	11.2073145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++++++++++---+++++--------++-+++-++-++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++++++++++--|+++++--------++-+++-++-++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    ucucuuuguuuu-uuuuauauaaaaauguuccuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	auccagcccgaucugguacuguaccagauucuggaaggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucua
	.(((((...(((((((((...)))))))))))))).((((((((((...(((((........((.(((.((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).)).)).))).))........)))))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13317.658.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.70	MeanVal:	11.729555	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++--++++++++++---+++++--------++-+++-++-++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++--++++++++++--|+++++--------++-+++-++-++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    cccaucucuuuguuuu-uuuuauauaaaaauguuccuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	agcccgaucugguacuguaccagauucuggaaggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucuaccccccgcg
	.((..(((((((((...)))))))))..((..((((((((((...(((((........((.(((.((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).)).)).))).))........)))))..))))))))))..))...)).

##################################################

##################################################
>Contig13317.662.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.70	MeanVal:	11.729555	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++--++++++++++---+++++--------++-+++-++-++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++--++++++++++--|+++++--------++-+++-++-++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    cccaucucuuuguuuu-uuuuauauaaaaauguuccuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	cgaucugguacuguaccagauucuggaaggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucuacccc
	.(((((((((...)))))))))..((..((((((((((...(((((........((.(((.((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).)).)).))).))........)))))..))))))))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig13317.676.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	11.2073145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++++++++++---+++++--------++-+++-++-++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++++++++++--|+++++--------++-+++-++-++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    ucucuuuguuuu-uuuuauauaaaaauguuccuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	accagauucuggaaggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucua
	.((((...))))..((((((((((...(((((........((.(((.((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).)).)).))).))........)))))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13317.686.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.70	MeanVal:	11.729555	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++--++++++++++---+++++--------++-+++-++-++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++--++++++++++--|+++++--------++-+++-++-++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    cccaucucuuuguuuu-uuuuauauaaaaauguuccuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	ggaaggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucuacccc
	((..((((((((((...(((((........((.(((.((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).)).)).))).))........)))))..))))))))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig13317.689.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	11.2073145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++++++++++---+++++--------++-+++-++-++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++++++++++--|+++++--------++-+++-++-++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    ucucuuuguuuu-uuuuauauaaaaauguuccuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	aggagaagcagucugaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucua
	.((((((((((...(((((........((.(((.((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).)).)).))).))........)))))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13317.703.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	0.767604	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gau--agcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++-||++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++---++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    cuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	gaaauccugagucaccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucu
	(((((((((......)))).((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).))...))......................))))).

##################################################

##################################################
>Contig13317.711.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	1.0363925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accaggugauagcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++-+++-++-++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++-+++-++-++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    uguuccuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	gagucaccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucu
	(((..((.(((.((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).)).)).))).))..(((((.........)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13317.711.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	0.866049666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caggugau--agcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++++-++-||++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++++|++---++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    guuc-cuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	gagucaccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucu
	(((....((((.((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).))...))))))((((((.......))))))...))).

##################################################

##################################################
>Contig13317.715.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	1.0363925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accaggugauagcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++-+++-++-++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++-+++-++-++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    uguuccuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	caccaggugauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuugua
	.((.(((.((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).)).)).))).)).

##################################################

##################################################
>Contig13317.723.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	0.767604	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gau--agcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++-||++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++---++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    cuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	gauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuugu
	((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).))...))....((((((.......)))))).

##################################################

##################################################
>Contig13317.723.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	0.767604	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gau--agcgcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++-||++-++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++---++-++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    cuuuuucccgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	gauagcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuugu
	((.((.((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...)))).))...))........................

##################################################

##################################################
>Contig13317.726.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.10	MeanVal:	0.469998666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgcuu-gucguaccccuccugguggg-gaaggggggggcuuuuuccaacucccccc
            ++++--|++-----------+++-+++|+++++++++++-+++++++--++++++++
            ++++---++|||||||||||+++-+++-+++++++++++|+++++++--++++++++
    REV:    cgcguccca-----------accccccucuucccccccc-aaaaagggggggggggg
	
	agcgcgcuugucguaccccuccugguggggaaggggggggcuuuuuccaacuccccccggagguauuucaauuuggggggggggguuucccucccccgggggggggggggggaaaaaccccccccuucuccccccaacccugcgcccuuuuuccuuguaaaaauauauuuuuuuuguuucucuaccccccgcg
	.((((((..((...........(((.((((((((((((((.(((((((..((((((((.(((....)))...(((((((((((.....))))))))))).))))))))..)))))))))))))))))).))).)))))...))))............((((((.......))))))..............)).

##################################################

##################################################
>Contig13325.850.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	4.294257	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcucccaaaacccccg--gg------ggaagccucccuuacaaacucugguugaaagaa
            +++++-----+++++-||++||||||++--++++++++------++++-+++++--+++
            +++++-----+++++---++------++--++++++++------++++|+++++-|+++
    REV:    cggggaaaaggggggaaaccguuuauccggcggggggauacccaggga-caacuc-cuu
	
	aauccccccaugaaauugaaacauauucaaagcacggaacguccauucuuuuuccuuaaaauguugagguuuccccucccguaauugcuccucauccuaaaagggggaaggcccccccuuuggaaauuccucuaaacuugcucccaaaacccccgggggaagccucccuuacaaacucugguugaaagaaaaaacccaaaaaaaauuccucaacagggacccauaggggggcggccuauuugccaaaggggggaaaaggggcgcgggguucgggaagaaaaggggaaaaaguggaauauaaaggggggguguggggcgggggggaaauaauucucuccccucuccu
	.((((((((......(((((.....)))))...........((((((......((((((....)))))).(((((((((((.....(((((...(((..((((((((......)))))))))))...............(((((.....(((((.((((..((((((((......((((.(((((..(((...............))).)))))))))......))))))))..))......))...))))).....)))))..))))).)))))......))))))..)))))).......))))))))..((((.(((((((((....))))).)))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig13325.871.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	4.294257	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcucccaaaacccccg--gg------ggaagccucccuuacaaacucugguugaaagaa
            +++++-----+++++-||++||||||++--++++++++------++++-+++++--+++
            +++++-----+++++---++------++--++++++++------++++|+++++-|+++
    REV:    cggggaaaaggggggaaaccguuuauccggcggggggauacccaggga-caacuc-cuu
	
	cauauucaaagcacggaacguccauucuuuuuccuuaaaauguugagguuuccccucccguaauugcuccucauccuaaaagggggaaggcccccccuuuggaaauuccucuaaacuugcucccaaaacccccgggggaagccucccuuacaaacucugguugaaagaaaaaacccaaaaaaaauuccucaacagggacccauaggggggcggccuauuugccaaaggggggaaaaggggcgcgggguucgggaagaaaaggggaaaaaguggaauauaaaggggggguguggggcgggggggaaauaauucucuccccucuccucccu
	.((((((...((..((.....)).........((((((....))))))((((((((((((.....(((((...(((..((((((((......)))))))))))...............(((((.....(((((.((((..((((((((......((((.(((((..(((...............))).)))))))))......))))))))..))......))...))))).....)))))..))))).)))))......)))))))..)).))))))...(((((((...((((.(((((((((....))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig13325.890.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	4.294257	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcucccaaaacccccg--gg------ggaagccucccuuacaaacucugguugaaagaa
            +++++-----+++++-||++||||||++--++++++++------++++-+++++--+++
            +++++-----+++++---++------++--++++++++------++++|+++++-|+++
    REV:    cggggaaaaggggggaaaccguuuauccggcggggggauacccaggga-caacuc-cuu
	
	guccauucuuuuuccuuaaaauguugagguuuccccucccguaauugcuccucauccuaaaagggggaaggcccccccuuuggaaauuccucuaaacuugcucccaaaacccccgggggaagccucccuuacaaacucugguugaaagaaaaaacccaaaaaaaauuccucaacagggacccauaggggggcggccuauuugccaaaggggggaaaaggggcgcgggguucgggaagaaaaggggaaaaaguggaauauaaaggggggguguggggcgggggggaaauaauucucuccccucuccucccu
	.((((((......((((((....)))))).(((((((((((.....(((((...(((..((((((((......)))))))))))...............(((((.....(((((.((((..((((((((......((((.(((((..(((...............))).)))))))))......))))))))..))......))...))))).....)))))..))))).)))))......))))))..)))))).......(((((((...((((.(((((((((....))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig13325.902.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	4.294257	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcucccaaaacccccg--gg------ggaagccucccuuacaaacucugguugaaagaa
            +++++-----+++++-||++||||||++--++++++++------++++-+++++--+++
            +++++-----+++++---++------++--++++++++------++++|+++++-|+++
    REV:    cggggaaaaggggggaaaccguuuauccggcggggggauacccaggga-caacuc-cuu
	
	uccuuaaaauguugagguuuccccucccguaauugcuccucauccuaaaagggggaaggcccccccuuuggaaauuccucuaaacuugcucccaaaacccccgggggaagccucccuuacaaacucugguugaaagaaaaaacccaaaaaaaauuccucaacagggacccauaggggggcggccuauuugccaaaggggggaaaaggggcgcgggguucgggaagaaaaggggaaaaaguggaauauaaaggggggguguggggcgggggggaaauaauucucuccccucuccucccu
	.((((((....))))))((((((((((((.....(((((...(((..((((((((......)))))))))))...............(((((.....(((((.((((..((((((((......((((.(((((..(((...............))).)))))))))......))))))))..))......))...))))).....)))))..))))).)))))......)))))))..............(((((((...((((.(((((((((....))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig13325.909.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	4.294257	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcucccaaaacccccg--gg------ggaagccucccuuacaaacucugguugaaagaa
            +++++-----+++++-||++||||||++--++++++++------++++-+++++--+++
            +++++-----+++++---++------++--++++++++------++++|+++++-|+++
    REV:    cggggaaaaggggggaaaccguuuauccggcggggggauacccaggga-caacuc-cuu
	
	aauguugagguuuccccucccguaauugcuccucauccuaaaagggggaaggcccccccuuuggaaauuccucuaaacuugcucccaaaacccccgggggaagccucccuuacaaacucugguugaaagaaaaaacccaaaaaaaauuccucaacagggacccauaggggggcggccuauuugccaaaggggggaaaaggggcgcgggguucgggaagaaaaggggaaaaaguggaauauaaaggggggguguggggcgggggggaaauaauucucuccccucuccucccu
	.(((((....((((((((((((.....(((((...(((..((((((((......)))))))))))...............(((((.....(((((.((((..((((((((......((((.(((((..(((...............))).)))))))))......))))))))..))......))...))))).....)))))..))))).)))))......)))))))......)))))...(((((((...((((.(((((((((....))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig13325.918.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	4.294257	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcucccaaaacccccg--gg------ggaagccucccuuacaaacucugguugaaagaa
            +++++-----+++++-||++||||||++--++++++++------++++-+++++--+++
            +++++-----+++++---++------++--++++++++------++++|+++++-|+++
    REV:    cggggaaaaggggggaaaccguuuauccggcggggggauacccaggga-caacuc-cuu
	
	guuuccccucccguaauugcuccucauccuaaaagggggaaggcccccccuuuggaaauuccucuaaacuugcucccaaaacccccgggggaagccucccuuacaaacucugguugaaagaaaaaacccaaaaaaaauuccucaacagggacccauaggggggcggccuauuugccaaaggggggaaaaggggcgcgggguucgggaagaaaaggggaaaaaguggaauauaaaggggggguguggggcgggggggaaauaauucucuccccucuccucccu
	.((((((((((((.....(((((...(((..((((((((......)))))))))))...............(((((.....(((((.((((..((((((((......((((.(((((..(((...............))).)))))))))......))))))))..))......))...))))).....)))))..))))).)))))......)))))))..............(((((((...((((.(((((((((....))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig13325.937.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	2.90386966666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuugcucccaaaa--cccccg--gg------ggaagccucccuuacaaacucugguugaaagaa
            +++++-+++----||+++++-||++||||||++--++++++++------++++-+++++--+++
            +++++-+++------+++++---++------++--++++++++------++++|+++++-|+++
    REV:    gggcgcggggaaaaggggggaaaccguuuauccggcggggggauacccaggga-caacuc-cuu
	
	cuccucauccuaaaagggggaaggcccccccuuuggaaauuccucuaaacuugcucccaaaacccccgggggaagccucccuuacaaacucugguugaaagaaaaaacccaaaaaaaauuccucaacagggacccauaggggggcggccuauuugccaaaggggggaaaaggggcgcgggguucgggaagaaaaggggaaaaaguggaauauaaaggggggguguggggcgggggggaaauaauucucuccccucuccucccu
	..............((((((...((((((((((((...(((((.((...(((((.(((....(((((.((((..((((((((......((((.(((((..(((...............))).)))))))))......))))))))..))......))...)))))......))).))))).(((.....)))..........)).))))).))))))))))))..((((.(((((((((....))))))))))))).))))))

##################################################

##################################################
>Contig13325.937.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	2.926144	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccucuaaacuugcucccaaaa--cccccg--gg------ggaagccucccuuacaaacucugguugaaagaa
            +++++-----+++++-+++----||+++++-||++||||||++--++++++++------++++-+++++--+++
            +++++----|+++++-+++------+++++---++------++--++++++++------++++|+++++-|+++
    REV:    aagggcuug-gggcgcggggaaaaggggggaaaccguuuauccggcggggggauacccaggga-caacuc-cuu
	
	cuccucauccuaaaagggggaaggcccccccuuuggaaauuccucuaaacuugcucccaaaacccccgggggaagccucccuuacaaacucugguugaaagaaaaaacccaaaaaaaauuccucaacagggacccauaggggggcggccuauuugccaaaggggggaaaaggggcgcgggguucgggaagaaaaggggaaaaaguggaauauaaaggggggguguggggcgggggggaaauaauucucuccccucuccucccu
	.(((((.(((..((((((((......)))))))))))..(((((.....(((((.(((....(((((.((((..((((((((......((((.(((((..(((...............))).)))))))))......))))))))..))......))...)))))......))).)))))....))))).....)))))................(((((((...((((.(((((((((....))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig13325.950.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	2.90386966666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuugcucccaaaa--cccccg--gg------ggaagccucccuuacaaacucugguugaaagaa
            +++++-+++----||+++++-||++||||||++--++++++++------++++-+++++--+++
            +++++-+++------+++++---++------++--++++++++------++++|+++++-|+++
    REV:    gggcgcggggaaaaggggggaaaccguuuauccggcggggggauacccaggga-caacuc-cuu
	
	aagggggaaggcccccccuuuggaaauuccucuaaacuugcucccaaaacccccgggggaagccucccuuacaaacucugguugaaagaaaaaacccaaaaaaaauuccucaacagggacccauaggggggcggccuauuugccaaaggggggaaaaggggcgcgggguucgggaagaaaaggggaaaaaguggaauauaaaggggggguguggggcgggggggaaauaauucucuccccucuccucccu
	.((((((...((((((((((((...(((((.((...(((((.(((....(((((.((((..((((((((......((((.(((((..(((...............))).)))))))))......))))))))..))......))...)))))......))).))))).(((.....)))..........)).))))).))))))))))))..((((.(((((((((....))))))))))))).))))))

##################################################

##################################################
>Contig13325.959.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	2.90386966666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuugcucccaaaa--cccccg--gg------ggaagccucccuuacaaacucugguugaaagaa
            +++++-+++----||+++++-||++||||||++--++++++++------++++-+++++--+++
            +++++-+++------+++++---++------++--++++++++------++++|+++++-|+++
    REV:    gggcgcggggaaaaggggggaaaccguuuauccggcggggggauacccaggga-caacuc-cuu
	
	ggcccccccuuuggaaauuccucuaaacuugcucccaaaacccccgggggaagccucccuuacaaacucugguugaaagaaaaaacccaaaaaaaauuccucaacagggacccauaggggggcggccuauuugccaaaggggggaaaaggggcgcgggguucgggaagaaaaggggaaaaaguggaauauaaaggggggguguggggcgggggggaaauaauucucuccccucuccu
	.((((((((((((...(((((.((...(((((.(((....(((((.((((..((((((((......((((.(((((..(((...............))).)))))))))......))))))))..))......))...)))))......))).))))).(((.....)))..........)).))))).))))))))))))..((((.(((((((((....))))).)))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig13325.963.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	2.87045816666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccuuuggaaauuccucuaaacuugcucccaaaa--cccccg--gg------ggaagccucccuuacaaacucugguugaaagaa
            +++++++-----+++++-----+++++-+++----||+++++-||++||||||++--++++++++------++++-+++++--+++
            +++++++--|||+++++----|+++++-+++------+++++---++------++--++++++++------++++|+++++-|+++
    REV:    ggggaaaag---aagggcuug-gggcgcggggaaaaggggggaaaccguuuauccggcggggggauacccaggga-caacuc-cuu
	
	cccccuuuggaaauuccucuaaacuugcucccaaaacccccgggggaagccucccuuacaaacucugguugaaagaaaaaacccaaaaaaaauuccucaacagggacccauaggggggcggccuauuugccaaaggggggaaaaggggcgcgggguucgggaagaaaaggggaaaaaguggaauauaaaggggggguguggggcgggggggaaauaauucucuccccucuccucccu
	.(((((((.....(((((.....(((((.(((....(((((.((((..((((((((......((((.(((((..(((...............))).)))))))))......))))))))..))......))...)))))......))).)))))....)))))..))))))).................(((((((...((((.(((((((((....))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig13335.948.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	7.237744	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccc-------ggcgcccu--uuaucuggg-agagaacauuggugccccccccuuuuuucucccc
            ++++|||||||+++-----||++++-++++|++++++----+++-++++++++++++++++++++
            ++++-------+++-------++++-++++-++++++----+++|++++++++++++++++++++
    REV:    ggggagucucgccgacacacuaauaaaccuaucuuuuuuuuucg-gggggggggaggaggagggg
	
	accccggcgcccuuuaucugggagagaacauuggugccccccccuuuuuucuccccuuuuuggggaggaggaggggggggggcuuuuuuuuucuauccaaauaaucacacagccgcucugagggga
	.(((((((.....((((.((((((((((....(((.((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))....)))))).)))).)))).......))).......)))).

##################################################

##################################################
>Contig13335.965.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	1.4599285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggg-agagaacauuggugccccccccuuuuuucucccc
            ++++|++++++----+++-++++++++++++++++++++
            ++++-++++++----+++|++++++++++++++++++++
    REV:    accuaucuuuuuuuuucg-gggggggggaggaggagggg
	
	cugggagagaacauuggugccccccccuuuuuucuccccuuuuuggggaggaggaggggggggggcuuuuuuuuucuauccaaauaaucacacagccgcucugaggggagga
	.((((((((((....(((.((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))....)))))).)))).............((.(((....))).)).

##################################################

##################################################
>Contig1338.1033.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	-1.047585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaggg-uuuuuccggg--cggcccccggccggaagg
            ++++----|+++++++---||++-+++++++++++++++
            ++++-----+++++++-----++-+++++++++++++++
    REV:    ccccaagcaaaggaggagggggcggggggccggucuuuc
	
	acguccccggccgggggggguggaaccagaaaugaaaauaaggggaggguuuuuccgggcggcccccggccggaaggggccaaauuccccggggauaauugccgggaaccccccaccaggaaaaauuucccgggggggcuuucuggccggggggcgggggaggaggaaacgaaccccccccccccacaaaaaaagggaggg
	.....(((..((((((((((......((....)).......((((....(((((((...((.(((((((((((((((..........(((((.((...)).)))))...(((((.((.((((....)))).)))))))))))))))))))))).)).....))))))).....)))))))))))).........))..)))

##################################################

##################################################
>Contig1338.1036.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	-1.047585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaggg-uuuuuccggg--cggcccccggccggaagg
            ++++----|+++++++---||++-+++++++++++++++
            ++++-----+++++++-----++-+++++++++++++++
    REV:    ccccaagcaaaggaggagggggcggggggccggucuuuc
	
	uccccggccgggggggguggaaccagaaaugaaaauaaggggaggguuuuuccgggcggcccccggccggaaggggccaaauuccccggggauaauugccgggaaccccccaccaggaaaaauuucccgggggggcuuucuggccggggggcgggggaggaggaaacgaaccccccccccccacaaaaaaagggagggg
	.((((..((((((((((......((....)).......((((....(((((((...((.(((((((((((((((..........(((((.((...)).)))))...(((((.((.((((....)))).)))))))))))))))))))))).)).....))))))).....)))))))))))).........))..))))

##################################################

##################################################
>Contig1338.1042.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	-1.047585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaggg-uuuuuccggg--cggcccccggccggaagg
            ++++----|+++++++---||++-+++++++++++++++
            ++++-----+++++++-----++-+++++++++++++++
    REV:    ccccaagcaaaggaggagggggcggggggccggucuuuc
	
	gccgggggggguggaaccagaaaugaaaauaaggggaggguuuuuccgggcggcccccggccggaaggggccaaauuccccggggauaauugccgggaaccccccaccaggaaaaauuucccgggggggcuuucuggccggggggcgggggaggaggaaacgaacccccccccccca
	...((((((((......((....)).......((((....(((((((...((.(((((((((((((((..........(((((.((...)).)))))...(((((.((.((((....)))).)))))))))))))))))))))).)).....))))))).....)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1338.1078.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	-1.12176	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuu-----uuccggg--cggcccccggccggaagg
            ++++++|||||++++---||++-+++++++++++++++
            ++++++-----++++-----++-+++++++++++++++
    REV:    cccaagcaaaggaggagggggcggggggccggucuuuc
	
	aggguuuuuccgggcggcccccggccggaaggggccaaauuccccggggauaauugccgggaaccccccaccaggaaaaauuucccgggggggcuuucuggccggggggcgggggaggaggaaacgaaccccccccccccacaaaaaaagggagggg
	.((((((((((...((.(((((((((((((((..........(((((.((...)).)))))...(((((.((.((((....)))).)))))))))))))))))))))).)).....)))).....))))))..(((((((.........))).))))

##################################################

##################################################
>Contig13440.276.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	0.800755166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauccucuccucuacuuuauugauugucgcagccauugaauu--cucc----ucuucuucguccucc-ccaacuugcaucggc-------ucaccgcuguug-------uugucuucuuguucuccg
            +++++--+++--------------+++++++-+++--+++++||++++||||++--++++++++-++|+++-+++++-+++--|||||||++++++++++++|||||||++++++++++--++-+++
            +++++--+++-|||||||||||||+++++++-+++--+++++--++++----++--++++++++-++-+++-+++++-+++---------++++++++++++-------++++++++++--++-+++
    REV:    guaggcugggu-------------auaguguagguuguuuaaaugaggcgugagguggagcggguggugguagagcgaagcaaggagguuaguggcggcggccucuugaggcagaggaggcgguggc
	
	ucauccucuccucuacuuuauugauugucgcagccauugaauucuccucuucuucguccuccccaacuugcaucggcucaccgcuguuguugucuucuuguucuccggcuccgguggcggaggagacggaguucuccggcggcggugauuggaggaacgaagcgagaugguggugggcgagguggagugcggaguaaauuuguuggaugugauaugggucggaug
	.(((((..(((..............(((((((.(((..(((((((((((..((((((((.(((((.(((((.(((..((((((((((((((((((((((..((.(((....))).))..)))))))))).......)))))))))))).........))).))))).))).)).))))))))..))....))))..)))))..))).))))))).)))..)))))

##################################################

##################################################
>Contig13440.295.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	0.822177333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugau---ugucgcagccauugaauu--cucc----ucuucuucguccucc-ccaacuugcaucggc-------ucaccgcuguug-------uugucuucuuguucuccg
            +++++|||+++++++-+++--+++++||++++||||++--++++++++-++|+++-+++++-+++--|||||||++++++++++++|||||||++++++++++--++-+++
            +++++---+++++++-+++--+++++--++++----++--++++++++-++-+++-+++++-+++---------++++++++++++-------++++++++++--++-+++
    REV:    ggcuggguauaguguagguuguuuaaaugaggcgugagguggagcggguggugguagagcgaagcaaggagguuaguggcggcggccucuugaggcagaggaggcgguggc
	
	auugauugucgcagccauugaauucuccucuucuucguccuccccaacuugcaucggcucaccgcuguuguugucuucuuguucuccggcuccgguggcggaggagacggaguucuccggcggcggugauuggaggaacgaagcgagaugguggugggcgagguggagugcggaguaaauuuguuggaugugauaugggucgga
	.((((((((((((.(((..(((((((((((..((((((((.(((((.(((((.(((..((((((((((((((((((((((..((.(((....))).))..)))))))))).......)))))))))))).........))).))))).))).)).))))))))..))....))))..)))))..))).)))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig13440.298.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.844955333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gau---ugucgcagccauugaauu--cucc----ucuucuucguccucc-ccaacuugcaucggc-------ucaccgcuguug-------uugucuucuuguucuccg
            +++|||+++++++-+++--+++++||++++||||++--++++++++-++|+++-+++++-+++--|||||||++++++++++++|||||||++++++++++--++-+++
            +++---+++++++-+++--+++++--++++----++--++++++++-++-+++-+++++-+++---------++++++++++++-------++++++++++--++-+++
    REV:    cuggguauaguguagguuguuuaaaugaggcgugagguggagcggguggugguagagcgaagcaaggagguuaguggcggcggccucuugaggcagaggaggcgguggc
	
	gauugucgcagccauugaauucuccucuucuucguccuccccaacuugcaucggcucaccgcuguuguugucuucuuguucuccggcuccgguggcggaggagacggaguucuccggcggcggugauuggaggaacgaagcgagaugguggugggcgagguggagugcggaguaaauuuguuggaugugauaugggucg
	((((((((((.(((..(((((((((((..((((((((.(((((.(((((.(((..((((((((((((((((((((((..((.(((....))).))..)))))))))).......)))))))))))).........))).))))).))).)).))))))))..))....))))..)))))..))).)))))))...))).

##################################################

##################################################
>Contig13440.329.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.0330009999999995	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcucaccgcuguuguugucuucuuguucuccggcu-ccgguggcggagga
            +++++++++++++-+++-++++---++++++++--|+++-++-+++++++
            +++++++++++++|+++|++++--|++++++++---+++-++-+++++++
    REV:    cggguggugguag-agc-gaagca-aggagguuaguggcggcggccucuu
	
	ucguccuccccaacuugcaucggcucaccgcuguuguugucuucuuguucuccggcuccgguggcggaggagacggaguucuccggcggcggugauuggaggaacgaagcgagaugguggugggcgagguggagugcggaguaaauuuguuggaugugauaugggucggaug
	.(((((..((((..(((((((.(((((((((((((.(((.((((...((((((((..(((.((.(((((((.......))))))).)).)))...))))))))..))))))))))))))))))))..........(((((.....)))))..)))))))..))))..)))))

##################################################

##################################################
>Contig13440.329.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.0357459999999995	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcucaccgcuguuguugucuucuuguucuccggcu-ccgguggcggagga
            +++++++++--++-+++-++++---++++++++--|+++-++-+++++++
            +++++++++--++|+++|++++--|++++++++---+++-++-+++++++
    REV:    cggguggugguag-agc-gaagca-aggagguuaguggcggcggccucuu
	
	ucguccuccccaacuugcaucggcucaccgcuguuguugucuucuuguucuccggcuccgguggcggaggagacggaguucuccggcggcggugauuggaggaacgaagcgagaugguggugggcgagguggagugcggaguaaauuuguuggaugugauaugggucggaug
	.(((((..((((..(((((((.(((((((((..((.(((.((((...((((((((..(((.((.(((((((.......))))))).)).)))...))))))))..)))))))))..)))))))))..........(((((.....)))))..)))))))..))))..)))))

##################################################

##################################################
>Contig13513.680.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0.217403666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaguuccuucucgaguac---gggauggcucuccc
            +++++-----+++++-++++|||++++++++----++
            +++++-||||+++++-++++---++++++++---|++
    REV:    uccuuu----agagcacaugucacccuaccguuc-gg
	
	gaggaguuccuucucgaguacgggauggcucucccucauggcuugccaucccacuguacacgagauuuccu
	.(((((.....(((((.((((((((((((....((....))...))))))))...)))).))))).)))))

##################################################

##################################################
>Contig13557.440.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	0.205551	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caucacuggagcaauucuuugg---auuag
            ++++++++--+++++--+++++|||+++++
            ++++++++-|+++++-|+++++---+++++
    REV:    guagugaca-cguugc-aaacuacauaguc
	
	ccaucacuggagcaauucuuuggauuagcaugacugauacaucaaacguugcacagugaug
	.((((((((..(((((..((((((((((.....)))))...))))).))))).))))))))

##################################################

##################################################
>Contig13583.468.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.79	MeanVal:	2.3510275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaga-aauaucguucauuugcaguuucuaau
            ++++++|+++++++++++-----++---+++++
            ++++++-+++++++++++|||||++---+++++
    REV:    ccuuuuauuguagcaagu-----ucccugauug
	
	gucuguacauauaucauaauguuugucaccauugucuacggaagaaauaucguucauuugcaguuucuaauuuugguuagucccuugaacgauguuauuuuccugaauggauucauccauauauuaauuuuauauauguacagucc
	..((((((((((((.((((((........))))))....(((((((((((((((((.....((...(((((....)))))...))))))))))))).))))))...(((((....)))))...........))))))))))))...

##################################################

##################################################
>Contig136.673.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.92	MeanVal:	0.260888999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccaccgcguucucgacguccggcu-cgcug
            +++++++++---++--++++++-+++|++-++
            +++++++++--|++-|++++++|+++-++-++
    REV:    ccgguggugau-gga-ugcagg-ugacgcuac
	
	gccuucaccgccguggccaccgcguucucgacguccggcucgcuggugacaucgcaguggacguagguagugguggccgcuccgaauucggaguugaucuguucggccaaggcg
	(((((....((((.(((((((((...((..((((((.(((((.((....)).)).))))))))).))..))))))))).(((((....)))))..........)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig136.678.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.79	MeanVal:	0.479670833333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggccaccgcguucucgacguccggcu-cgcug
            +++++++++++---++--++++++-+++|++-++
            +++++++++++--|++-|++++++|+++-++-++
    REV:    cgccgguggugau-gga-ugcagg-ugacgcuac
	
	caccgccguggccaccgcguucucgacguccggcucgcuggugacaucgcaguggacguagguagugguggccgcuccgaauucggaguugaucuguucggccaaggcguguc
	.(((((((((((((((((...((..((((((.(((((.((....)).)).))))))))).))..))))))))))).(((((..((((.....)))))))))....)))).)).

##################################################

##################################################
>Contig136.684.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.79	MeanVal:	0.479670833333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggccaccgcguucucgacguccggcu-cgcug
            +++++++++++---++--++++++-+++|++-++
            +++++++++++--|++-|++++++|+++-++-++
    REV:    cgccgguggugau-gga-ugcagg-ugacgcuac
	
	cguggccaccgcguucucgacguccggcucgcuggugacaucgcaguggacguagguagugguggccgcuccgaauucggaguugaucuguucggc
	.(((((((((((...((..((((((.(((((.((....)).)).))))))))).))..))))))))))).(((((..((((.....))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13609.388.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.0198673333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcagcugaucggagcua-uggagucc----cugauggccgacgacggc
            ++++++++-----+++++-|+++++-++||||++++++-++++---++++
            ++++++++---||+++++--+++++-++----++++++-++++-||++++
    REV:    cuugucgaaua--cucgaagaccucuggaguugacuauggguuc--gucg
	
	caucgaggaaucggucgggcagcugaucggagcuauggagucccugauggccgacgacggcguggugcugcuuggguaucaguugaggucuccagaagcucauaagcuguucu
	.(((((....))))).((((((((.....(((((.(((((.((((((((.((((...((((.....)))).)))).))))))....)).)))))..)))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13609.403.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.0198673333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcagcugaucggagcua-uggagucc----cugauggccgacgacggc
            ++++++++-----+++++-|+++++-++||||++++++-++++---++++
            ++++++++---||+++++--+++++-++----++++++-++++-||++++
    REV:    cuugucgaaua--cucgaagaccucuggaguugacuauggguuc--gucg
	
	cgggcagcugaucggagcuauggagucccugauggccgacgacggcguggugcugcuuggguaucaguugaggucuccagaagcucauaagcuguucu
	.((((((((.....(((((.(((((.((((((((.((((...((((.....)))).)))).))))))....)).)))))..)))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13626.1053.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	-1.91318888888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggggcgcuuccucccucau--gaaucgug
            ++++++----++++++++++||+++++-++
            ++++++---|++++++++++--+++++-++
    REV:    accccgaau-gggggggguggguuuggggc
	
	auggggcgcuuccucccucaugaaucgugcgcucgggguuugggugggggggguaagccccaaaaggggggaauuaaaaaaucucggcgccguuuuuaccccgaagggggggaaaacgguuuuccccaaaaccgggggaaacccccggaaaaaaauuuugggcaaaaggccccca
	.((((((....(((((((((((((((.((....)).)))))..))))))))))...))))))....(((((..((.............((((((((..((((....))))..))))))))....((((((((((((((...))))))).......)))))))...))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig13626.1053.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	-1.91318888888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggggcgcuuccucccucau--gaaucgug
            ++++++----++++++++++||+++++-++
            ++++++---|++++++++++--+++++-++
    REV:    accccgaau-gggggggguggguuuggggc
	
	auggggcgcuuccucccucaugaaucgugcgcucgggguuugggugggggggguaagccccaaaaggggggaauuaaaaaaucucggcgccguuuuuaccccgaagggggggaaaacgguuuuccccaaaaccgggggaaacccccggaaaaaaauuuugggcaaaaggccccca
	.((((((....(((((((((((((((.((....)).)))))..))))))))))...))))))...(((((..................((((((((..((((....))))..))))))))(((.((((((((((((((...))))))).......))))))).)))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig13637.389.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-1.63026933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucuagugcguaggaguagaguugauggauuuccuuggau---ggcaggcugcauuu
            ++++--+++++++++----------------+++++++--|||+++-++++++++++
            ++++--+++++++++||||||||||||||||+++++++-----+++-++++++++++
    REV:    cagagagcgcguccu----------------aggaguugcauucuggucgacguaaa
	
	cgucuagugcguaggaguagaguugauggauuuccuuggauggcaggcugcauuucaugaagaaaaaugcagcuggucuuacguugaggauccugcgcgagagacc
	.((((..(((((((((................(((((((..(((.((((((((((.........)))))))))).))).....))))))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig13637.397.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.566864	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcguaggaguagaguugauggauuuccuuggau---ggcaggcugcauuu
            ++++++++----------------+++++++--|||+++-++++++++++
            ++++++++||||||||||||||||+++++++-----+++-++++++++++
    REV:    cgcguccu----------------aggaguugcauucuggucgacguaaa
	
	gcguaggaguagaguugauggauuuccuuggauggcaggcugcauuucaugaagaaaaaugcagcuggucuuacguugaggauccugcgcg
	((((((((................(((((((..(((.((((((((((.........)))))))))).))).....))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13648.242.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	-1.608052	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaa-cagccugcugcugguga-guagagugaaa-gacgaag
            +++++|+++-++++++++++++-|++---------|+++++++
            +++++-+++|++++++++++++--++----------+++++++
    REV:    uuuuuaguu-gaugguggccauaacgagaaagaaaguuguuuc
	
	acuuacaugcgguuccuggugcaguucaggugaaaccggcugaacagaaacaacauucuguucagcaggugaaaccuggagaacaaaaacagccugcugcuggugaguagagugaaagacgaagaugaagacgggguuauauauugauacauaucccuguuuggugguuccccuuuguugaaagaaagagcaauaccggugguaguugauuuuuuucuggaaagggaacaugcaaauaugcaacgcaggagg
	.(((...((((((((((....((((((((((...(((.(((((((((((......))))))))))).)))...)))))))....((((((((.((((((((((((.((.........(((((((....((((((((.(((.((....)).))).))))))))((.....)).)))))))..........))..))))))))))))))).)))))..)))....)))))).((((....)))).)))).))).

##################################################

##################################################
>Contig13664.422.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0.826539999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaaggacgaaaa-gagcuccuggcgacacacggggcacgaguuaugcuguaccagccaggga-acaaugc
            +++++++++++--|+++++-----++-----+++++++-++----++++++--++++++----|++-++++
            +++++++++++---+++++-----++----|+++++++|++||||++++++-|++++++-----++-++++
    REV:    cguuccugcuuaagcuugacccuagccuuc-gcuccgu-cu----acggcac-guugguauauaugguacg
	
	guaaggacgaaaagagcuccuggcgacacacggggcacgaguuaugcuguaccagccagggaacaaugcaguccgcaugguauauaugguugcacggcaucugccucgcuuccgaucccaguucgaauucguccuugcauacuggacagugcgaaucgguccggaggugccuacgaguaaucuugaucguaggcauugcaucgauggcuaaucuggaugcaggugcagguccacgucuguuacuugcaaagaggcgcucaaacaguucuuccaguaguguacuacuccucauggacccgauuccggguccauga
	(((((((((((..(((((.....((.....(((((((.((....((((((..((((((....((.((((.....)))).)).....)))))).)))))))))))))))....)).....)))))...)))))))))))..((((......(((..((.(((((((.((((((((((..........)))))))))).((.......))...)))))))(((((((((((......))))).))))))...))..))).....))))......(((((....)))))..(((((((((((....)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig13664.422.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0.826539999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaaggacgaaaa-gagcuccuggcgacacacggggcacgaguuaugcuguaccagccaggga-acaaugc
            +++++++++++--|+++++-----++-----+++++++-++----++++++--++++++----|++-++++
            +++++++++++---+++++-----++----|+++++++|++||||++++++-|++++++-----++-++++
    REV:    cguuccugcuuaagcuugacccuagccuuc-gcuccgu-cu----acggcac-guugguauauaugguacg
	
	guaaggacgaaaagagcuccuggcgacacacggggcacgaguuaugcuguaccagccagggaacaaugcaguccgcaugguauauaugguugcacggcaucugccucgcuuccgaucccaguucgaauucguccuugcauacuggacagugcgaaucgguccggaggugccuacgaguaaucuugaucguaggcauugcaucgauggcuaaucuggaugcaggugcagguccacgucuguuacuugcaaagaggcgcucaaacaguucuuccaguaguguacuacuccucauggacccgauuccggguccauga
	(((((((((((..(((((.....((.....(((((((.((....((((((..((((((....((.((((.....)))).)).....)))))).)))))))))))))))....)).....)))))...))))))))))).(((((((.((.(((..((.(((((((.((((((((((..........)))))))))).((.......))...)))))))(((((((((((......))))).))))))...))..)))..........)))))))))............(((((((((((....)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig13664.422.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0.826539999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaaggacgaaaa-gagcuccuggcgacacacggggcacgaguuaugcuguaccagccaggga-acaaugc
            +++++++++++--|+++++-----++-----+++++++-++----++++++--++++++----|++-++++
            +++++++++++---+++++-----++----|+++++++|++||||++++++-|++++++-----++-++++
    REV:    cguuccugcuuaagcuugacccuagccuuc-gcuccgu-cu----acggcac-guugguauauaugguacg
	
	guaaggacgaaaagagcuccuggcgacacacggggcacgaguuaugcuguaccagccagggaacaaugcaguccgcaugguauauaugguugcacggcaucugccucgcuuccgaucccaguucgaauucguccuugcauacuggacagugcgaaucgguccggaggugccuacgaguaaucuugaucguaggcauugcaucgauggcuaaucuggaugcaggugcagguccacgucuguuacuugcaaagaggcgcucaaacaguucuuccaguaguguacuacuccucauggacccgauuccggguccauga
	(((((((((((..(((((.....((.....(((((((.((....((((((..((((((....((.((((.....)))).)).....)))))).)))))))))))))))....)).....)))))...)))))))))))..((((...(((((......(((((((.((((((((((..........)))))))))).((.......))...)))))))(((((((((((......))))).))))))......)))))....))))......(((((....)))))..(((((((((((....)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig13695.1120.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	3.275344	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggggaaaaaaaaggggccccaaaaaaagggccggggaaccc
            ++++++++++++++---++++++----++-++-+++----+++
            ++++++++++++++|||++++++----++-++|+++-|||+++
    REV:    aauccuuuuuuuuu---uggggugguguugcc-gccg---ggg
	
	aggggggguaaaaacggguuuucccccaaaaaucggggggaaaacccgcgggaaaaaaacaauuggggaaaaaaaaggggccccaaaaaaagggccggggaacccgauaaaaaaggggccgccguuguggugggguuuuuuuuuuccuaaagggccuccgccccuccuccuggcggaggaaauaccacacaaaaaaauuuagccccccuccauuaugugugggggggggggggggagaaaacccccccg
	.((((((((.....(((((((((((((........)))))))))))))..............((((((((((((((...((((((....((.((.(((....(((.........))).))))).))....)))))))))))))))))))).....((((.((((((((((....))))))......................(((((((((((.....)))))))))))))))))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13695.1123.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	3.275344	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggggaaaaaaaaggggccccaaaaaaagggccggggaaccc
            ++++++++++++++---++++++----++-++-+++----+++
            ++++++++++++++|||++++++----++-++|+++-|||+++
    REV:    aauccuuuuuuuuu---uggggugguguugcc-gccg---ggg
	
	ggggguaaaaacggguuuucccccaaaaaucggggggaaaacccgcgggaaaaaaacaauuggggaaaaaaaaggggccccaaaaaaagggccggggaacccgauaaaaaaggggccgccguuguggugggguuuuuuuuuuccuaaagggccuccgccccuccuccuggcggaggaaauaccacacaaaaaaauuuagccccccuccauuaugugugggggggggggggggagaaaacccccccgacagggggg
	((((((.....(((((((((((((........)))))))))))))..............((((((((((((((...((((((....((.((.(((....(((.........))).))))).))....))))))))))))))))))))...)))))).((((((((((....))))))......................(((((((((((.....))))))))))).))))........((((((....))))))

##################################################

##################################################
>Contig13695.1133.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	3.275344	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggggaaaaaaaaggggccccaaaaaaagggccggggaaccc
            ++++++++++++++---++++++----++-++-+++----+++
            ++++++++++++++|||++++++----++-++|+++-|||+++
    REV:    aauccuuuuuuuuu---uggggugguguugcc-gccg---ggg
	
	acggguuuucccccaaaaaucggggggaaaacccgcgggaaaaaaacaauuggggaaaaaaaaggggccccaaaaaaagggccggggaacccgauaaaaaaggggccgccguuguggugggguuuuuuuuuuccuaaagggccuccgccccuccuccuggcggaggaaauaccacacaaaaaaauuuagccccccuccauuaugugugggggggggggggggagaaaacccccccgacagggggg
	.(((((((((((((........)))))))))))))..............((((((((((((((...((((((....((.((.(((....(((.........))).))))).))....)))))))))))))))))))).....((((.((((((((((....))))))......................(((((((((((.....))))))))))))))))))).....((((((....))))))

##################################################

##################################################
>Contig13695.1141.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	3.275344	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggggaaaaaaaaggggccccaaaaaaagggccggggaaccc
            ++++++++++++++---++++++----++-++-+++----+++
            ++++++++++++++|||++++++----++-++|+++-|||+++
    REV:    aauccuuuuuuuuu---uggggugguguugcc-gccg---ggg
	
	ucccccaaaaaucggggggaaaacccgcgggaaaaaaacaauuggggaaaaaaaaggggccccaaaaaaagggccggggaacccgauaaaaaaggggccgccguuguggugggguuuuuuuuuuccuaaagggccuccgccccuccuccuggcggaggaaauaccacacaaaaaaauuuagccccccuccauuaugugugggggggggggggggagaaaacccccccgacagggggg
	((((((.....(((.(((.....))).)))...........((((((((((((((...((((((....((.((.(((....(((.........))).))))).))....)))))))))))))))))))).((.((((((((.........)))))))).....))................(((((((((((.....))))))))))).))))))......((((((....))))))

##################################################

##################################################
>Contig13695.1178.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	3.275344	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggggaaaaaaaaggggccccaaaaaaagggccggggaaccc
            ++++++++++++++---++++++----++-++-+++----+++
            ++++++++++++++|||++++++----++-++|+++-|||+++
    REV:    aauccuuuuuuuuu---uggggugguguugcc-gccg---ggg
	
	acaauuggggaaaaaaaaggggccccaaaaaaagggccggggaacccgauaaaaaaggggccgccguuguggugggguuuuuuuuuuccuaaagggccuccgccccuccuccuggcggaggaaauaccacacaaaaaaauuuagccccccuccauuaugugugggggggggggggggagaaaacccccccgacagggggg
	....((((((((((((((...((((((....((.((.(((....(((.........))).))))).))....)))))))))))))))))))).....((((.((((((((((....))))))......................(((((((((((.....))))))))))))))))))).....((((((....))))))

##################################################

##################################################
>Contig13695.1181.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	3.275344	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggggaaaaaaaaggggccccaaaaaaagggccggggaaccc
            ++++++++++++++---++++++----++-++-+++----+++
            ++++++++++++++|||++++++----++-++|+++-|||+++
    REV:    aauccuuuuuuuuu---uggggugguguugcc-gccg---ggg
	
	auuggggaaaaaaaaggggccccaaaaaaagggccggggaacccgauaaaaaaggggccgccguuguggugggguuuuuuuuuuccuaaagggccuccgccccuccuccuggcggaggaaauaccacacaaaaaaauuuagccccccuccauuaugugugggggggggggggggagaaaacccccccgacagggggg
	.((((((((((((((...((((((....((.((.(((....(((.........))).))))).))....)))))))))))))))))))).....((((.((((((((((....))))))......................(((((((((((.....))))))))))))))))))).....((((((....))))))

##################################################

##################################################
>Contig13695.1198.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.0635629999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcc-guuguggugggguuuuuuuuuucc
            ++-++|++++-++-++++++++++++--++
            ++-++-++++|++|++++++++++++--++
    REV:    gggggacagc-cc-ccccaaaagagggggg
	
	ggccccaaaaaaagggccggggaacccgauaaaaaaggggccgccguuguggugggguuuuuuuuuuccuaaagggccuccgccccuccuccuggcggaggaaauaccacacaaaaaaauuuagccccccuccauuaugugugggggggggggggggagaaaacccccccgacagggggg
	(((((........)))))......(((.........))).((.((((((.((.((((((((((((..((....((.((((((((.........)))))))).....))................(((((((((((.....)))))))))))))..)))))))))))))))))).)).)).

##################################################

##################################################
>Contig13695.1214.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.0635629999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcc-guuguggugggguuuuuuuuuucc
            ++-++|++++-++-++++++++++++--++
            ++-++-++++|++|++++++++++++--++
    REV:    gggggacagc-cc-ccccaaaagagggggg
	
	ccggggaacccgauaaaaaaggggccgccguuguggugggguuuuuuuuuuccuaaagggccuccgccccuccuccuggcggaggaaauaccacacaaaaaaauuuagccccccuccauuaugugugggggggggggggggagaaaacccccccgacagggggg
	.((((...))))............((.((((((.((.((((((((((((..((....((.((((((((.........)))))))).....))................(((((((((((.....)))))))))))))..)))))))))))))))))).)).)).

##################################################

##################################################
>Contig13695.1221.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.0635629999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcc-guuguggugggguuuuuuuuuucc
            ++-++|++++-++-++++++++++++--++
            ++-++-++++|++|++++++++++++--++
    REV:    gggggacagc-cc-ccccaaaagagggggg
	
	acccgauaaaaaaggggccgccguuguggugggguuuuuuuuuuccuaaagggccuccgccccuccuccuggcggaggaaauaccacacaaaaaaauuuagccccccuccauuaugugugggggggggggggggagaaaacccccccgacagggggg
	.(((.........))).((.((((((.((.((((((((((((..((....((.((((((((.........)))))))).....))................(((((((((((.....)))))))))))))..)))))))))))))))))).)).)).

##################################################

##################################################
>Contig13695.1237.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.0635629999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcc-guuguggugggguuuuuuuuuucc
            ++-++|++++-++-++++++++++++--++
            ++-++-++++|++|++++++++++++--++
    REV:    gggggacagc-cc-ccccaaaagagggggg
	
	gccgccguuguggugggguuuuuuuuuuccuaaagggccuccgccccuccuccuggcggaggaaauaccacacaaaaaaauuuagccccccuccauuaugugugggggggggggggggagaaaacccccccgacagggggg
	.((.((((((.((.((((((((((((..((....((.((((((((.........)))))))).....))................(((((((((((.....)))))))))))))..)))))))))))))))))).)).)).

##################################################

##################################################
>Contig13727.659.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	2.36921466666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugcuucuugggaagcgcaccg-ucga-ucgu
            ++++++++-+++---++--++++|++++|++++
            ++++++++|+++---++--++++-++++-++++
    REV:    cuacggag-gcuacacgaauggcaagcugagcg
	
	aggcauuugccaaggaugcuucuugggaagcgcaccgucgaucgugaagcugcgagucgaacgguaagcacaucggaggcauca
	.(((....)))...((((((((.(((...((..((((((((((((......)))).)))).))))..))...))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13727.673.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	2.36921466666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugcuucuugggaagcgcaccg-ucga-ucgu
            ++++++++-+++---++--++++|++++|++++
            ++++++++|+++---++--++++-++++-++++
    REV:    cuacggag-gcuacacgaauggcaagcugagcg
	
	gaugcuucuugggaagcgcaccgucgaucgugaagcugcgagucgaacgguaagcacaucggaggcauca
	((((((((.(((...((..((((((((((((......)))).)))).))))..))...))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13744.673.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.43	MeanVal:	3.236749	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaugccauugagggacugagag-aacuaacucg
            +++++--+++---++++++++-|++++-+++++
            +++++--+++-||++++++++--++++|+++++
    REV:    uuacgccaaca--uugauucuaguuga-ugggc
	
	caaugccauugagggacugagagaacuaacucgauugcggguaguugaucuuaguuacaaccgcauuu
	.(((((..(((...((((((((.((((.(((((....)))))))))..)))))))).)))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig1375.632.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.48	MeanVal:	2.9611845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggauuucccaguuu-ggggggga-gggcgguu
            +++++--+++++---|++++++++|+++-++++
            +++++||+++++----++++++++-+++-++++
    REV:    cccug--gggucuuuuuucccccugccccccaa
	
	agggauuucccaguuugggggggagggcgguuccccccccaaacgggggggggggggggcccaaaacccccccgcccucacacccccaaccccccgucccccuuuuuucuggggucccc
	.(((((..(((((...(((((((((((.((((((((((((....))))))))(((((((.......)))))))..............)))).))).))))))))....)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1376.727.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.91	MeanVal:	0.447844222222221	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuuuccccccccuuccgguuaaaaaaaa
            ++++--+++++++++---++--++++++++
            ++++--+++++++++|||++--++++++++
    REV:    gggggggggggggga---cuuuuuuuuuuu
	
	aaaagaggggguuuuuccccacagggcucccccccggggcucuccccuuuuccccccccuuccgguuaaaaaaaacccuuucuuuuuuuuuuucaggggggggggggggugccuuuuuaaaaaagggcggggguuuaaauuacuucuaucgcuucuuua
	...(((((..((((..((((..((((((((.....))))))))..((((..(((((((((...((..((((((((.......))))))))..)))))))))))..)))).(((((((....))))))).))))...))))..)))))............

##################################################

##################################################
>Contig1376.754.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.265052666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccc-ccc---------ggggcucuccccuuuuccccccccuuccgguuaaaaaaaa
            +++++|+++|||||||||+++++-++++++----+++++++++---++--++++++++
            +++++-+++---------+++++-++++++||||+++++++++|||++--++++++++
    REV:    gggggcgggaaaaaauuuuuccgugggggg----gggggggga---cuuuuuuuuuuu
	
	ucccccccggggcucuccccuuuuccccccccuuccgguuaaaaaaaacccuuucuuuuuuuuuuucaggggggggggggggugccuuuuuaaaaaagggcgggggu
	(((((((((((((.((((((....(((((((((...((..((((((((.......))))))))..))))))))))))))))).))))).........))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig13773.651.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.72	MeanVal:	4.143334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guugaugaagucuugugaaggaa-ugcauauagg
            +++++++--++----++++++++|+++----+++
            +++++++--++||||++++++++-+++--||+++
    REV:    caacuacaaca----acuuccuuaacggu--ucc
	
	guugaugaagucuugugaaggaaugcauauaggagugccaaccuuggcaauuccuucaacaacaucaacu
	(((((((..((....(((((((((((....(((........)))..))).))))))))))..))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13834.354.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	-2.705516	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caacgucgacccucc-uccuccuccuuguuu
            +++++-++++--+++|+++++++++--++++
            +++++-++++||+++-+++++++++--++++
    REV:    guugcuguug--agguaggaggaggcucgag
	
	aucucaguacuguucaucagauucaacgucgacccuccuccuccuccuuguuuauccgccaucagagcucggaggaggauggaguugucguuguauuggccgaaauuggcugaagggaucaacugggaauuguaaugagaa
	.(((((.(((.((((.((((...(((((.((((..((((((((((((..((((...........))))..))))))))).))))))).)))))..(((((((....))))))).........)))))))).))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig13834.360.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	-2.705516	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caacgucgacccucc-uccuccuccuuguuu
            +++++-++++--+++|+++++++++--++++
            +++++-++++||+++-+++++++++--++++
    REV:    guugcuguug--agguaggaggaggcucgag
	
	guacuguucaucagauucaacgucgacccuccuccuccuccuuguuuauccgccaucagagcucggaggaggauggaguugucguuguauuggccgaaauuggcugaagggaucaacugggaauuguaa
	.(((.((((.((((...(((((.((((..((((((((((((..((((...........))))..))))))))).))))))).)))))..(((((((....))))))).........)))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig13864.486.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	0.114322	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agacuccauggcuucuagcu-ggucugagccuuucaaguuu
            +++--+++++--++++--++|+++--++++--+++++++++
            +++--+++++||++++--++-+++||++++--+++++++++
    REV:    ucucugguau--aagaaagauccg--uucguugaguucaga
	
	acaggggauugaguaggagaauucacagacuccauggcuucuagcuggucugagccuuucaaguuugugucacucgugguugguucuuguucaucucuuucgcuagggggagaugaaccaguaguaguuucugucugaggcugcagagacuugaguugcuugccuagaaagaauauggucucuuggcacucugcuagcuucucugcugcagcugccaguuccugcuccuguuugcucuuga
	.((((((...(((((((((.......(((..(((((..((((..(((((..((((..(((((((((...................((.(((((((((((((....))))))))))))).))..((((((((.....))))))))..)))))))))..))))))).))..)))))))))..)))(((((..((((.(((......))))))).))))).))))))))).......)))))).

##################################################

##################################################
>Contig13868.726.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	2.97610116666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaga--uggguuua-ccguuguggaugaggacugggaucuuc-uugugg
            +++--||++++----|+++++--++++++++--+++++---++|++-+++
            +++----++++-----+++++--++++++++-|+++++-||++-++-+++
    REV:    ccuaaaaacccccucggguaaacccuacucuc-acucuu--agcgagacc
	
	cggagauggguuuaccguuguggaugaggacugggaucuucuuguggacaggauuagucuccaaaaggagagggguuuugguccgaguuagcaagugcucuuccuuguacucguacuuuacgcccuucucugccagagcgauucucacucucaucccaaaugggcucccccaaaaaucca
	.(((..((((....(((((..((((((((..(((((...((((.(((...(((......)))....((((((((((...(((.(((((..(((((........)))))))))).)))....)))))))))).))).)).)).))))).))))))))..))))).....))))....))).

##################################################

##################################################
>Contig1387.900.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.32	MeanVal:	1.39704716666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuugagcugcugcugcugcgaagcaaugc
            ++++---++++++++++++++--+++--+++
            ++++---++++++++++++++-|+++||+++
    REV:    gagacgacgacgacgacgacgg-ucg--acg
	
	cucacagcaaaccugcuggcauuagcaugcugaugcugcagcugcaaguucuugagcugcugcugcugcgaagcaaugccaaugcagcuggcagcagcagcagcagcagaguuauuagugauagcugagguagagguagccacuuguuguaccacuuugguu
	.((((.(((...((((.((((((((....)))))))))))).)))...((((...((((((((((((((..(((..(((....)))))).))))))))))))))...))))......)))).(((..((((...((((((.....))..))))))))..)))

##################################################

##################################################
>Contig1387.911.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.741895	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagcug-caaguu---cuugagcugcugcugcugcga--agcaaugc
            ++++++|++----|||+++--++++++++++++++--||+++--+++
            ++++++-++-------+++-|++++++++++++++----+++||+++
    REV:    gucgauagugauuauugaga-cgacgacgacgacgacggucg--acg
	
	ccugcuggcauuagcaugcugaugcugcagcugcaaguucuugagcugcugcugcugcgaagcaaugccaaugcagcuggcagcagcagcagcagcagaguuauuagugauagcugagguagagguagccacuuguuguaccacuuugguu
	.(((((((((((((....)))))))).((((((((....(((..((((((((((((((..(((..(((....))))))....)))))))))))))).))).......)).)))))).)))))....(((((...((......))..)))))

##################################################

##################################################
>Contig1387.916.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0.499858333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcauua-gcaugcugaugcugcagcug-caaguu---cuugagcugcugcugcugcga--agcaaugc
            ++++---|++-++++--++++-++++++|++----|||+++--++++++++++++++--||+++--+++
            ++++----++|++++--++++-++++++-++-------+++-|++++++++++++++----+++||+++
    REV:    uuguucaccg-auggagauggagucgauagugauuauugaga-cgacgacgacgacgacggucg--acg
	
	uggcauuagcaugcugaugcugcagcugcaaguucuugagcugcugcugcugcgaagcaaugccaaugcagcuggcagcagcagcagcagcagaguuauuagugauagcugagguagagguagccacuuguuguaccacuuugguu
	.((((...((.((((..((((.((((((((....(((..((((((((((((((..(((..(((....))))))....)))))))))))))).))).......)).)))))).))))..))))))....))))..(((.....))).

##################################################

##################################################
>Contig1387.923.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	0.507703	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaugcugaugcugcagcug-caaguu---cuugagcugcugcugcugcga--agcaaugc
            ++-++++--++++-++++++|++----|||+++--++++++++++++++--||+++--+++
            ++|++++--++++-++++++-++-------+++-|++++++++++++++----+++||+++
    REV:    cg-auggagauggagucgauagugauuauugaga-cgacgacgacgacgacggucg--acg
	
	agcaugcugaugcugcagcugcaaguucuugagcugcugcugcugcgaagcaaugccaaugcagcuggcagcagcagcagcagcagaguuauuagugauagcugagguagagguagccacuuguuguaccacuuugguu
	.((.((((..((((.((((((((....(((..((((((((((((((..(((..(((....))))))....)))))))))))))).))).......)).)))))).))))..))))))..........(((.....))).

##################################################

##################################################
>Contig1387.926.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0.498423333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcugaugcugcagcug-caaguu---cuugagcugcugcugcugcga--agcaaugc
            ++++--++++-++++++|++----|||+++--++++++++++++++--||+++--+++
            ++++--++++-++++++-++-------+++-|++++++++++++++----+++||+++
    REV:    auggagauggagucgauagugauuauugaga-cgacgacgacgacgacggucg--acg
	
	augcugaugcugcagcugcaaguucuugagcugcugcugcugcgaagcaaugccaaugcagcuggcagcagcagcagcagcagaguuauuagugauagcugagguagagguagccacuuguuguaccacuuugguu
	.((((..((((.((((((((....(((..((((((((((((((..(((..(((....))))))....)))))))))))))).))).......)).)))))).))))..))))............(((.....))).

##################################################

##################################################
>Contig1387.928.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.0948639999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugaugcug-cagcugcaaguucuugagc--ugcu--gc
            ++++-+++++|++++++++-----+++-++||++++||++
            ++++-+++++-++++++++|||||+++|++--++++--++
    REV:    cgacgacgacggucgacgu-----aac-cguaacgaagcg
	
	gcugaugcugcagcugcaaguucuugagcugcugcugcugcgaagcaaugccaaugcagcuggcagcagcagc
	((((.(((((((((((((.....(((.((((((((....))..))))..))))))))))))).))))).))))

##################################################

##################################################
>Contig1387.928.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	0.105578666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugaugcug-cagcugcaaguucuugagcugcugcu
            ++++-+++++|++++++++-----+++-++---++++
            ++++-+++++-++++++++|||||+++|++--|++++
    REV:    cgacgacgacggucgacgu-----aac-cgua-acga
	
	gcugaugcugcagcugcaaguucuugagcugcugcugcugcgaagcaaugccaaugcagcuggcagcagcagc
	((((.(((((((((((((.....(((.((...((((.......))))..))))))))))))).))))).))))

##################################################

##################################################
>Contig1387.934.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.32	MeanVal:	1.39704716666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuugagcugcugcugcugcgaagcaaugc
            ++++---++++++++++++++--+++--+++
            ++++---++++++++++++++-|+++||+++
    REV:    gagacgacgacgacgacgacgg-ucg--acg
	
	gcugcagcugcaaguucuugagcugcugcugcugcgaagcaaugccaaugcagcuggcagcagcagcagcagcagaguuauuagugauagcugagguagagguagccacuuguuguaccacuuugguu
	(((((..((((...((((...((((((((((((((..(((..(((....)))))).))))))))))))))...))))...(((((....))))).))))..)))))..........(((.....))).

##################################################

##################################################
>Contig1387.937.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.741895	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagcug-caaguu---cuugagcugcugcugcugcga--agcaaugc
            ++++++|++----|||+++--++++++++++++++--||+++--+++
            ++++++-++-------+++-|++++++++++++++----+++||+++
    REV:    gucgauagugauuauugaga-cgacgacgacgacgacggucg--acg
	
	gcagcugcaaguucuugagcugcugcugcugcgaagcaaugccaaugcagcuggcagcagcagcagcagcagaguuauuagugauagcugagguagagguagccacuuguuguacca
	.((((((((....(((..((((((((((((((..(((..(((....))))))....)))))))))))))).))).......)).)))))).(((((((.......)))....)))).

##################################################

##################################################
>Contig1387.937.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.741895	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagcug-caaguu---cuugagcugcugcugcugcga--agcaaugc
            ++++++|++----|||+++--++++++++++++++--||+++--+++
            ++++++-++-------+++-|++++++++++++++----+++||+++
    REV:    gucgauagugauuauugaga-cgacgacgacgacgacggucg--acg
	
	gcagcugcaaguucuugagcugcugcugcugcgaagcaaugccaaugcagcuggcagcagcagcagcagcagaguuauuagugauagcugagguagagguagccacuuguuguacca
	.((((((((....(((..((((((((((((((..(((..(((....))))))....)))))))))))))).))).......)).)))))).((((.((..((...))..)).)))).

##################################################

##################################################
>Contig13871.1015.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	1.06644483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuuaaccgagauccucuuuccccccuuuuucccc
            ++++++---++++------+++++++++++++++++
            ++++++|||++++-----|+++++++++++++++++
    REV:    ccaaau---cucuuuuuu-ggggggggaggaggggg
	
	cgguuuaaccgagauccucuuuccccccuuuuuccccucuucgggggaggagggggggguuuuuucucuaaaccccccaccuuuuagaaauauauuuucuauuuggggggggugggugcuguucucccucccaggggggggggggugggugcccaca
	.((((((...((((......(((((((((((((((((.....))))))))))))))))).....))))))))))((((.((...((((((.....))))))...)))))).(((((..((..((((((((((...))))))))))..))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig13871.1068.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.10	MeanVal:	-1.0226545	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggggggg-----gugggugcuguucucccuccc
            ++++--++|||||+++++--++--++++++++++
            ++++--++-----+++++--++--++++++++++
    REV:    acucuucuucuaacacccgugggugggggggggg
	
	gggggguuuuuucucuaaaccccccaccuuuuagaaauauauuuucuauuuggggggggugggugcuguucucccucccaggggggggggggugggugcccacaaucuucuucucau
	(((((((((.......)))))))))......((((((.....))))))..((((..(((((((..((..((((((((((...))))))))))..))..))))).....))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig13871.1068.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.09	MeanVal:	-0.9532705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggggggg-----gugggugcuguucucccuccc
            ++++++++|||||+++++--++--++++++++++
            ++++++++-----+++++--++--++++++++++
    REV:    acucuucuucuaacacccgugggugggggggggg
	
	gggggguuuuuucucuaaaccccccaccuuuuagaaauauauuuucuauuuggggggggugggugcuguucucccucccaggggggggggggugggugcccacaaucuucuucucau
	(((((((((.......)))))))))......((((((.....))))))..(((((((((((((..((..((((((((((...))))))))))..))..))))).....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13871.1098.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.09	MeanVal:	-0.9532705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggggggg-----gugggugcuguucucccuccc
            ++++++++|||||+++++--++--++++++++++
            ++++++++-----+++++--++--++++++++++
    REV:    acucuucuucuaacacccgugggugggggggggg
	
	uuagaaauauauuuucuauuuggggggggugggugcuguucucccucccaggggggggggggugggugcccacaaucuucuucucau
	.((((((.....))))))..(((((((((((((..((..((((((((((...))))))))))..))..))))).....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13871.1098.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.10	MeanVal:	-1.0226545	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggggggg-----gugggugcuguucucccuccc
            ++++--++|||||+++++--++--++++++++++
            ++++--++-----+++++--++--++++++++++
    REV:    acucuucuucuaacacccgugggugggggggggg
	
	uuagaaauauauuuucuauuuggggggggugggugcuguucucccucccaggggggggggggugggugcccacaaucuucuucucau
	.((((((.....))))))..((((..(((((((..((..((((((((((...))))))))))..))..))))).....))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig13871.963.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	1.06644483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuuaaccgagauccucuuuccccccuuuuucccc
            ++++++---++++------+++++++++++++++++
            ++++++|||++++-----|+++++++++++++++++
    REV:    ccaaau---cucuuuuuu-ggggggggaggaggggg
	
	guccccucccccgccccguucucuccccuccucaaucuuccacccaccgccccgguuuaaccgagauccucuuuccccccuuuuuccccucuucgggggaggagggggggguuuuuucucuaaaccccccaccuuuuagaaauauauuuucuauuuggggggggugggugcuguucucccucccaggggggggggggugggugcc
	((.(((.(((((.((((.......................((((((((.....((((((...((((......(((((((((((((((((.....))))))))))))))))).....))))))))))((((.((...((((((.....))))))...)))))))))))))).......(((.....)))))))))))).))).)).

##################################################

##################################################
>Contig13871.971.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	1.06644483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuuaaccgagauccucuuuccccccuuuuucccc
            ++++++---++++------+++++++++++++++++
            ++++++|||++++-----|+++++++++++++++++
    REV:    ccaaau---cucuuuuuu-ggggggggaggaggggg
	
	ccccgccccguucucuccccuccucaaucuuccacccaccgccccgguuuaaccgagauccucuuuccccccuuuuuccccucuucgggggaggagggggggguuuuuucucuaaaccccccaccuuuuagaaauauauuuucuauuuggggggggugggugcuguucucccucccaggggggggggggugggu
	.((((((((...(((((((((...........((((((((.....((((((...((((......(((((((((((((((((.....))))))))))))))))).....))))))))))((((.((...((((((.....))))))...))))))))))))))..............))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13871.974.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	1.06644483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuuaaccgagauccucuuuccccccuuuuucccc
            ++++++---++++------+++++++++++++++++
            ++++++|||++++-----|+++++++++++++++++
    REV:    ccaaau---cucuuuuuu-ggggggggaggaggggg
	
	cgccccguucucuccccuccucaaucuuccacccaccgccccgguuuaaccgagauccucuuuccccccuuuuuccccucuucgggggaggagggggggguuuuuucucuaaaccccccaccuuuuagaaauauauuuucuauuuggggggggugggugcuguucucccucccaggggggggggggugggugcc
	.((((((..(((.((((((((........((((((((.....((((((...((((......(((((((((((((((((.....))))))))))))))))).....))))))))))((((.((...((((((.....))))))...))))))))))))))..............)))))))))))..)))).)).

##################################################

##################################################
>Contig13871.979.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	1.06644483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuuaaccgagauccucuuuccccccuuuuucccc
            ++++++---++++------+++++++++++++++++
            ++++++|||++++-----|+++++++++++++++++
    REV:    ccaaau---cucuuuuuu-ggggggggaggaggggg
	
	cguucucuccccuccucaaucuuccacccaccgccccgguuuaaccgagauccucuuuccccccuuuuuccccucuucgggggaggagggggggguuuuuucucuaaaccccccaccuuuuagaaauauauuuucuauuuggggggggugggugcuguucucccucccaggggggggggggugggugcc
	.((.(((.(((((((((.......((((((((.....((((((...((((......(((((((((((((((((.....))))))))))))))))).....))))))))))((((.((...((((((.....))))))...)))))))))))))).......(((.....)))))))))))).))).)).

##################################################

##################################################
>Contig13902.327.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcc-ccaguuuaccaguuuuugaa-gucc
            ++++|++++-----+++++++++++|++++
            ++++-++++|||||+++++++++++-++++
    REV:    ucggcgguc-----gucaaagacuuauagg
	
	cagccccaguuuaccaguuuuugaaguccaacgguggugggauuuuaggggauuugaucaaguggaauuuugagaaguucuugguggacaagaacgguaagguuguccaacgguauccaccaacaacaucaccucuccaaauugagaaggauauucagaaacugcuggcggcuu
	.((((((((.....(((((((((((((((...(((((((........((((((...(((...((((((((((....(((((((.....)))))))..))))))..))))..))))))).)).....)))))))((((......)))).)))).))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig13934.415.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	-2.6154625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaucuuuuccuuccu----guug---uuaaugc
            +++-----+++++++++||||+++-|||+++++++
            +++---||+++++++++----+++----+++++++
    REV:    aggacu--aaggaaggaaguccgaauagaguuacg
	
	cuccaucuuuuccuuccuguuguuaaugcuuagugcauugagauaagccugaaggaaggaaucaggaa
	.(((.....((((((((((((.(((((((.....)))))))....)))....)))))))))...))).

##################################################

##################################################
>Contig13934.419.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	-2.63247133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuu--uuccuuccu----guug---uuaaugc
            ++++||+++++++++||||+++-|||+++++++
            ++++--+++++++++----+++----+++++++
    REV:    aggacuaaggaaggaaguccgaauagaguuacg
	
	aucuuuuccuuccuguuguuaaugcuuagugcauugagauaagccugaaggaaggaaucaggaa
	.((((((((((((((((.(((((((.....)))))))....)))....)))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig13976.695.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	-3.2741765	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccaucuuuuaguuug-------gugaaga
            +++++++-+++++++++|||||||+++++++
            +++++++|+++++++++-------+++++++
    REV:    cggguag-agauuaaacuccugaauacuucu
	
	gagcacaacuccaagagaagcaacuggguguucuuuggaaguggcuaguccaucuuuuaguuuggugaagagagcaucuucauaaguccucaaauuagagaugggca
	.(((.((..(((.((((.((((......)))))))))))..))))).(((((((.((((((((((((((((.....))))))).......)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13976.699.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	-3.2741765	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccaucuuuuaguuug-------gugaaga
            +++++++-+++++++++|||||||+++++++
            +++++++|+++++++++-------+++++++
    REV:    cggguag-agauuaaacuccugaauacuucu
	
	acaacuccaagagaagcaacuggguguucuuuggaaguggcuaguccaucuuuuaguuuggugaagagagcaucuucauaaguccucaaauuagagaugggca
	.((..(((.((((.((((......)))))))))))..))....(((((((.((((((((((((((((.....))))))).......)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig13976.741.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	-3.2741765	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccaucuuuuaguuug-------gugaaga
            +++++++-+++++++++|||||||+++++++
            +++++++|+++++++++-------+++++++
    REV:    cggguag-agauuaaacuccugaauacuucu
	
	aguccaucuuuuaguuuggugaagagagcaucuucauaaguccucaaauuagagaugggca
	.(((((((.((((((((((((((((.....))))))).......)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig14015.852.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.365655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugaacaaaagggccagcaaaaaggccggggaccc
            ++++--+++++++++--++--++++--++++-+++
            ++++-|+++++++++--++--++++||++++|+++
    REV:    aauuc-uuuuuuugggggugguucc--cccc-ggg
	
	gccggguuuuuacccggcgaggggcggauacggguccuccccuuaacccgggggaaaccggggaaauaacaguugaacaaaagggccagcaaaaaggccggggacccgaaaaaagggccccccuugguggggguuuuuuucuuaagagc
	(((((((....)))))))((((((.((((....)))).))))))..(((((......)))))..........((((..(((((((((..((..((((..((((.(((.......)))))))))))..))..))))))))).))))....

##################################################

##################################################
>Contig14050.423.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.226044	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acucauu-gc-ggcuaauaguaugauguccg-gug------gaggaag
            +++++++|++|+++-++++++++--++++++|+++||||||+++++++
            +++++++-++-+++-++++++++||++++++-+++------+++++++
    REV:    ugaguaguugucuguuugucgug--acgggcauacguagugcucuuuu
	
	uucgaaaugguuagcgguuaauuguaaauuacucauugcggcuaauaguaugauguccgguggaggaaguuauuuucucgugaugcauacgggcagugcuguuugucuguugaugagucgagccgagcuuugccgagcucuagcuuggcucuuguaauagcacaaaauuuuagcuaucuugaguucgacuaggcuuguuuagagaccuuaacgagcucuagcuuggcucguuuguuuguuuguaauagcacaaaauuuuagcuaucuugaguucgac
	.(((((..((.((((...............((((((((((((.((((((((..((((((((((((((((...)))))))......))).)))))))))))))).))).)).)))))))(((((((((((..(((((((....))))))).......(((((...........)))))...(((((((...((((((.....))).)))...))))))).)))))))))))........(((((......)))))......)))).))....))))).

##################################################

##################################################
>Contig14050.510.2	is_not_MIRNA
	VAL:	3.02	MeanVal:	3.343572	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcuguuugucuguugaugagucgagccgagcu
            ++++++++--------++++++-+++++++++++
            ++++++++-------|++++++|+++++++++++
    REV:    cacgauaauguuugu-uuguuu-gcucgguucga
	
	uacgggcagugcuguuugucuguugaugagucgagccgagcuuugccgagcucuagcuuggcucuuguaauagcacaaaauuuuagcuaucuugaguucgacuaggcuuguuuagagaccuuaacgagcucuagcuuggcucguuuguuuguuuguaauagcacaaaauuuuagcuaucuugaguucgacuaggcuuguu
	.((((((.((((((((........((((((.(((((((((((..(((((((....))))))).......(((((...........)))))...(((((((...((((((.....))).)))...))))))).))))))))))))))))).......))))))))........((((......)))).......)))))).

##################################################

##################################################
>Contig14050.517.1	is_not_MIRNA
	VAL:	3.02	MeanVal:	3.343572	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcuguuugucuguugaugagucgagccgagcu
            ++++++++--------++++++-+++++++++++
            ++++++++-------|++++++|+++++++++++
    REV:    cacgauaauguuugu-uuguuu-gcucgguucga
	
	agugcuguuugucuguugaugagucgagccgagcuuugccgagcucuagcuuggcucuuguaauagcacaaaauuuuagcuaucuugaguucgacuaggcuuguuuagagaccuuaacgagcucuagcuuggcucguuuguuuguuuguaauagcacaaaauuuuagcuaucuugaguucgacuaggcuuguuua
	.((((((((........((((((.(((((((((((..(((((((....))))))).......(((((...........)))))...(((((((...((((((.....))).)))...))))))).))))))))))))))))).......)))))))).((((...((((...(((....)))...)))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig14064.673.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuucccacgacc-uuccuu-ucgcucccgccugcauucgc--ugggugauga-guucuu-ucgg
            +++++++----++|++++++|++-++++++++-+++--+++||++++--+++-|++-+++|++++
            +++++++-|||++-++++++-++-++++++++|+++--+++--++++--+++--++|+++-++++
    REV:    ugaaggga---ggugaggaguagggagggugg-cguccgcgcuaccccuuauagca-gagcagcc
	
	cacuucccacgaccuuccuuucgcucccgccugcauucgcugggugaugaguucuuucgggaccaugauugccgacgagacgauauuccccaucgcgccugcggugggagggaugaggaguggagggaaguc
	.(((((((....((((((((((.((((((((.(((..(((((((..(((.((.(((((((...........)))).)))))..)))..))))..)))..))))))))))).)).)))))).)).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig14064.673.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuucccacgacc-uuccuu-ucgcucccgccugcauucgc--ugggugaugaguucuu-ucgg
            +++++++----++|++++++|++-++++++++-+++--+++||++++--+++---++++|++++
            +++++++-|||++-++++++-++-++++++++|+++--+++--++++--+++---++++-++++
    REV:    ugaaggga---ggugaggaguagggagggugg-cguccgcgcuaccccuuauagcagagcagcc
	
	cacuucccacgaccuuccuuucgcucccgccugcauucgcugggugaugaguucuuucgggaccaugauugccgacgagacgauauuccccaucgcgccugcggugggagggaugaggaguggagggaaguc
	.(((((((....((((((((((.((((((((.(((..(((((((..(((...((((((((...........)))).))))...)))..))))..)))..))))))))))).)).)))))).)).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig14069.704.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-1.1604385	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gug-gucagcu---ggccacgccaccuu--------gucggggcacug
            +++|+++++++|||+++++++++-++++||||||||++++++--++++
            +++-+++++++---+++++++++|++++--------++++++-|++++
    REV:    cgcucgguugaaccucggugugg-ggaguuaugccgcagccua-ugac
	
	ggcucgaaaacgaacaugccggcguugaaguauagagaaggaggugggcccauuucguggucagcuggccacgccaccuugucggggcacugcuggcaguauccgacgccguauugagggguguggcuccaaguuggcucgcagaagcaguccuugacggcguagaaguagccgucgggggagucgaagauguggucuauguugucguagacuuggaugucagcguccagguauaucaucuugcuguaauccgaaaaguuccaaaugcggagcuuagagua
	.((((..............(((.((((.((((.(((((..((.((((((((((((.(((((((((((((((((((.((((((((((..((((....)))).))))))........)))))))))))))...))))))).))).((.....(((((((((((.........)))))))))))..))..))))).))))))).)).......(((((((((....)))))))))...)).))))))).)))))))..(((((((......))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig14069.739.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-1.1604385	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gug-gucagcu---ggccacgccaccuu--------gucggggcacug
            +++|+++++++|||+++++++++-++++||||||||++++++--++++
            +++-+++++++---+++++++++|++++--------++++++-|++++
    REV:    cgcucgguugaaccucggugugg-ggaguuaugccgcagccua-ugac
	
	agaaggaggugggcccauuucguggucagcuggccacgccaccuugucggggcacugcuggcaguauccgacgccguauugagggguguggcuccaaguuggcucgcagaagcaguccuugacggcguagaaguagccgucgggggagucgaagauguggucuauguugucguagacuuggaugucagcguccagguauaucaucuugcuguaauccgaaaaguuccaaaugcggagcuuagaguaguugaugac
	.((..((.((((((((((((.(((((((((((((((((((.((((((((((..((((....)))).))))))........)))))))))))))...))))))).))).((.....(((((((((((.........)))))))))))..))..))))).))))))).)).))....(((((((((....)))))))))...(((((..((((...((....(((((((......))))))).)).)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig14069.743.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-1.1604385	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gug-gucagcu---ggccacgccaccuu--------gucggggcacug
            +++|+++++++|||+++++++++-++++||||||||++++++--++++
            +++-+++++++---+++++++++|++++--------++++++-|++++
    REV:    cgcucgguugaaccucggugugg-ggaguuaugccgcagccua-ugac
	
	ggaggugggcccauuucguggucagcuggccacgccaccuugucggggcacugcuggcaguauccgacgccguauugagggguguggcuccaaguuggcucgcagaagcaguccuugacggcguagaaguagccgucgggggagucgaagauguggucuauguugucguagacuuggaugucagcguccagguauaucaucuugcuguaauccgaaaaguuccaaaugcggagcuuagaguaguugaugac
	.((.((((((((((((.(((((((((((((((((((.((((((((((..((((....)))).))))))........)))))))))))))...))))))).))).((.....(((((((((((.........)))))))))))..))..))))).))))))).)).......(((((((((....)))))))))...(((((..((((...((....(((((((......))))))).)).)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig14069.746.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-1.1604385	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gug-gucagcu---ggccacgccaccuu--------gucggggcacug
            +++|+++++++|||+++++++++-++++||||||||++++++--++++
            +++-+++++++---+++++++++|++++--------++++++-|++++
    REV:    cgcucgguugaaccucggugugg-ggaguuaugccgcagccua-ugac
	
	ggugggcccauuucguggucagcuggccacgccaccuugucggggcacugcuggcaguauccgacgccguauugagggguguggcuccaaguuggcucgcagaagcaguccuugacggcguagaaguagccgucgggggagucgaagauguggucuauguugucguagacuuggaugucagcguccagguauaucaucuugcuguaauccgaaaaguuccaaaugcggagcuuagaguaguugaugac
	.((((((((((((.(((((((((((((((((((.((((((((((..((((....)))).))))))........)))))))))))))...))))))).))).((.....(((((((((((.........)))))))))))..))..))))).)))))))..........(((((((((....)))))))))...(((((..((((...((....(((((((......))))))).)).)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig14069.750.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-1.1604385	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gug-gucagcu---ggccacgccaccuu--------gucggggcacug
            +++|+++++++|||+++++++++-++++||||||||++++++--++++
            +++-+++++++---+++++++++|++++--------++++++-|++++
    REV:    cgcucgguugaaccucggugugg-ggaguuaugccgcagccua-ugac
	
	ggcccauuucguggucagcuggccacgccaccuugucggggcacugcuggcaguauccgacgccguauugagggguguggcuccaaguuggcucgcagaagcaguccuugacggcguagaaguagccgucgggggagucgaagauguggucuauguugucguagacuuggaugucagcguccagguauaucaucuugcuguaauccgaaaaguuccaaaugcggagcuuagaguaguugaugacguagu
	.((((((((.(((((((((((((((((((.((((((((((..((((....)))).))))))........)))))))))))))...))))))).))).((.....(((((((((((.........)))))))))))..))..))))).)))((((((..(((...((((((((..(((((...((((.....)))))))))..))))...(((((((......))))))).))))...)))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig14069.750.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-1.1604385	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gug-gucagcu---ggccacgccaccuu--------gucggggcacug
            +++|+++++++|||+++++++++-++++||||||||++++++--++++
            +++-+++++++---+++++++++|++++--------++++++-|++++
    REV:    cgcucgguugaaccucggugugg-ggaguuaugccgcagccua-ugac
	
	ggcccauuucguggucagcuggccacgccaccuugucggggcacugcuggcaguauccgacgccguauugagggguguggcuccaaguuggcucgcagaagcaguccuugacggcguagaaguagccgucgggggagucgaagauguggucuauguugucguagacuuggaugucagcguccagguauaucaucuugcuguaauccgaaaaguuccaaaugcggagcuuagaguaguugaugacguagu
	.((((((((.(((((((((((((((((((.((((((((((..((((....)))).))))))........)))))))))))))...))))))).))).((.....(((((((((((.........)))))))))))..))..))))).)))(((((((((((...((((((((..(((((...((((.....)))))))))..))))...(((((((......))))))).))))...))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig14069.758.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.14	MeanVal:	-1.20269333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cguggucagcu---ggccacgccaccuu--------gucggggcacug
            ++-++++++++|||+++++++++-++++||||||||++++++--++++
            ++|++++++++---+++++++++|++++--------++++++-|++++
    REV:    gc-ucgguugaaccucggugugg-ggaguuaugccgcagccua-ugac
	
	ucguggucagcuggccacgccaccuugucggggcacugcuggcaguauccgacgccguauugagggguguggcuccaaguuggcucgcagaagcaguccuugacggcguagaaguagccgucgggggagucgaagauguggucuauguugucguagacuuggaugucagcguccagguauaucaucuugcuguaauccgaaaaguuccaaaugcggagcuuagaguaguugaugacguaguaagccauggcgaacugagucuga
	.((.(((((((((((((((((.((((((((((..((((....)))).))))))........)))))))))))))...))))))))))((((..((((((((((((((.........))))))))))...(((....((((((((((((..(((...((((((((..(((((...((((.....)))))))))..))))...(((((((......))))))).))))...)))..))))))...)))))).)))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig14069.758.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.14	MeanVal:	-1.20269333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cguggucagcu---ggccacgccaccuu--------gucggggcacug
            ++-++++++++|||+++++++++-++++||||||||++++++--++++
            ++|++++++++---+++++++++|++++--------++++++-|++++
    REV:    gc-ucgguugaaccucggugugg-ggaguuaugccgcagccua-ugac
	
	ucguggucagcuggccacgccaccuugucggggcacugcuggcaguauccgacgccguauugagggguguggcuccaaguuggcucgcagaagcaguccuugacggcguagaaguagccgucgggggagucgaagauguggucuauguugucguagacuuggaugucagcguccagguauaucaucuugcuguaauccgaaaaguuccaaaugcggagcuuagaguaguugaugacguaguaagccauggcgaacugagucuga
	.((.(((((((((((((((((.((((((((((..((((....)))).))))))........)))))))))))))...))))))))))((((..((((((((((((((.........))))))))))...(((....(((((((((((((((((...((((((((..(((((...((((.....)))))))))..))))...(((((((......))))))).))))...)))))))))))...)))))).)))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig14069.761.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-1.20402666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucagcu---ggccacgccaccuu--------gucggggcacug
            ++++++++|||+++++++++-++++||||||||++++++--++++
            ++++++++---+++++++++|++++--------++++++-|++++
    REV:    ucgguugaaccucggugugg-ggaguuaugccgcagccua-ugac
	
	uggucagcuggccacgccaccuugucggggcacugcuggcaguauccgacgccguauugagggguguggcuccaaguuggcucgcagaagcaguccuugacggcguagaaguagccgucgggggagucgaagauguggucuauguugucguagacuuggaugucagcguccagguauaucaucuugcuguaauccgaaaaguuccaaaugcggagcuuagaguaguugaugacguaguaagccauggcgaacugagucuga
	.(((((((((((((((((.((((((((((..((((....)))).))))))........)))))))))))))...))))))))..((((..((((((((((((((.........))))))))))...(((....((((((((((((..(((...((((((((..(((((...((((.....)))))))))..))))...(((((((......))))))).))))...)))..))))))...)))))).)))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig14069.761.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-1.20402666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucagcu---ggccacgccaccuu--------gucggggcacug
            ++++++++|||+++++++++-++++||||||||++++++--++++
            ++++++++---+++++++++|++++--------++++++-|++++
    REV:    ucgguugaaccucggugugg-ggaguuaugccgcagccua-ugac
	
	uggucagcuggccacgccaccuugucggggcacugcuggcaguauccgacgccguauugagggguguggcuccaaguuggcucgcagaagcaguccuugacggcguagaaguagccgucgggggagucgaagauguggucuauguugucguagacuuggaugucagcguccagguauaucaucuugcuguaauccgaaaaguuccaaaugcggagcuuagaguaguugaugacguaguaagccauggcgaacugagucuga
	.(((((((((((((((((.((((((((((..((((....)))).))))))........)))))))))))))...))))))))..((((..((((((((((((((.........))))))))))...(((....(((((((((((((((((...((((((((..(((((...((((.....)))))))))..))))...(((((((......))))))).))))...)))))))))))...)))))).)))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig1424.666.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	1.357128	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauggugcugagaaggaagauuu-cugugucuucuucguc-uauugauguug
            ++++++-++---------+++++|+++--+++++++++--|++++---++++
            ++++++-++-------||+++++-+++--+++++++++---++++-||++++
    REV:    guaccaggguagauag--cuagacgacguggaagaagccuaauagu--cgac
	
	uuauggugcugagaaggaagauuucugugucuucuucgucuauugauguuguggacagcugauaauccgaagaaggugcagcagaucgauagaugggaccaugc
	.((((((.((.........((((((((..(((((((((..((((...((((....)))).))))...)))))))))..))).))))).......)).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig1448.815.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	5.629618	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggucaaaggggggggaaaaaccc----------gaaggggcauuaaaagaaaacgggggguuucccccggg
            ++++--+++++++++------++++||||||||||++++++++-------++++--+++++++--++++-+++
            ++++--+++++++++||||||++++----------++++++++-------++++--+++++++--++++-+++
    REV:    uucccuuuuuucccc------ugggauagagagcauuuccccggccccaccuuuguucccccggggggguucc
	
	cgguugcggaugagagagugaugauuuuuauuuugauucgacccucaaggucaaaggggggggaaaaacccgaaggggcauuaaaagaaaacgggggguuucccccgggaaacccccuugggggggcccccuuguuuccaccccggccccuuuacgagagauaggguccccuuuuuucccuuuugggagggggggggggguuuuuuauuaaacccccccgggugggguuauuuucauuuuugggguggggggggguguuucuccucccuaaacaacaccccccccccccccccucccc
	.((...(((((.(((..((((......))))))).)))))..))..((((..(((((((((......((((((((((((.......((((..(((((((..((((.(((......))).))))..)))))))..)))).......))))))))..........)))))))))))))..))))..((((((((((((((((..........((((((.......))))))............((((((((((((((.....)))))))).......)))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1448.815.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	5.629618	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggucaaaggggggggaaaaaccc----------gaaggggcauuaaaagaaaacgggggguuucccccggg
            ++++--+++++++++------++++||||||||||++++++++-------++++--+++++++--++++-+++
            ++++--+++++++++||||||++++----------++++++++-------++++--+++++++--++++-+++
    REV:    uucccuuuuuucccc------ugggauagagagcauuuccccggccccaccuuuguucccccggggggguucc
	
	cgguugcggaugagagagugaugauuuuuauuuugauucgacccucaaggucaaaggggggggaaaaacccgaaggggcauuaaaagaaaacgggggguuucccccgggaaacccccuugggggggcccccuuguuuccaccccggccccuuuacgagagauaggguccccuuuuuucccuuuugggagggggggggggguuuuuuauuaaacccccccgggugggguuauuuucauuuuugggguggggggggguguuucuccucccuaaacaacaccccccccccccccccucccc
	.((...(((((...(((((((......))))))).)))))..))..((((..(((((((((......((((((((((((.......((((..(((((((..((((.(((......))).))))..)))))))..)))).......))))))))..........)))))))))))))..))))..((((((((((((((((..........((((((.......))))))............((((((((((((((.....)))))))).......)))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1448.820.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	5.216998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccucaaggucaaaggggggggaaaa--accc----------gaaggggcauuaaaagaaaacgggggguuucccccggg
            +++++----+++++++++--++++--||++++||||||||||++++++++-------++++--+++++++--++++-+++
            +++++||||+++++++++--++++----++++----------++++++++-------++++--+++++++--++++-+++
    REV:    gggag----gguuuucccuuuuuuccccugggauagagagcauuuccccggccccaccuuuguucccccggggggguucc
	
	gcggaugagagagugaugauuuuuauuuugauucgacccucaaggucaaaggggggggaaaaacccgaaggggcauuaaaagaaaacgggggguuucccccgggaaacccccuugggggggcccccuuguuuccaccccggccccuuuacgagagauaggguccccuuuuuucccuuuugggagggggggggggguuuuuuauuaaacccccccgggugggguuauuuucauuuuugggguggggggggguguuucuccucccuaaacaacaccccccccccccccccuccccacc
	.(((((.(((..((((......))))))).))))).(((((....(((((((((..((((..((((((((((((.......((((..(((((((..((((.(((......))).))))..)))))))..)))).......))))))))..........))))....))))..))))))))))))))..((((((((((......)))))))))).(((((((..............((((.(((((((((((((..............))))))))))))).))))...)))))))

##################################################

##################################################
>Contig1448.860.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	5.629618	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggucaaaggggggggaaaaaccc----------gaaggggcauuaaaagaaaacgggggguuucccccggg
            ++++--+++++++++------++++||||||||||++++++++-------++++--+++++++--++++-+++
            ++++--+++++++++||||||++++----------++++++++-------++++--+++++++--++++-+++
    REV:    uucccuuuuuucccc------ugggauagagagcauuuccccggccccaccuuuguucccccggggggguucc
	
	caaggucaaaggggggggaaaaacccgaaggggcauuaaaagaaaacgggggguuucccccgggaaacccccuugggggggcccccuuguuuccaccccggccccuuuacgagagauaggguccccuuuuuucccuuuugggagggggggggggguuuuuuauuaaacccccccgggugggguuauuuucauuuuugggguggggggggguguuucuccucccuaaacaacaccccccccccccccccucccc
	.((((..(((((((((......((((((((((((.......((((..(((((((..((((.(((......))).))))..)))))))..)))).......))))))))..........)))))))))))))..))))..((((((((((((((((..........((((((.......))))))............((((((((((((((.....)))))))).......)))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1448.881.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	4.99376	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accc----------gaaggggcauuaaaagaaaacgggggguuucccccggg
            ++++||||||||||++++++++-------++++--+++++++--++++-+++
            ++++----------++++++++-------++++--+++++++--++++-+++
    REV:    ugggauagagagcauuuccccggccccaccuuuguucccccggggggguucc
	
	aacccgaaggggcauuaaaagaaaacgggggguuucccccgggaaacccccuugggggggcccccuuguuuccaccccggccccuuuacgagagauaggguccccuuuuuucccuuuugggagggggggggggguuuuuuauuaaacccccccgggugggguuauuuucauuuuugggguggggggggguguuucuccucccuaaacaacaccccccccccccccccuccccacc
	.((((((((((((.......((((..(((((((..((((.(((......))).))))..)))))))..)))).......))))))))..........))))(((((....((((....)))))))))((((((((((......)))))))))).(((((((..............((((.(((((((((((((..............))))))))))))).))))...)))))))

##################################################

##################################################
>Contig1450.1155.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.0466519999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caagguucuuccugaugacuuugaggaucuuguucugcuggagcaucuc
            +++++-------++-+++++++++-++++++-++++-----++++++++
            +++++----|||++-+++++++++-++++++-++++-||||++++++++
    REV:    guucccuca---acagcugagacuacuggagggagag----uuguagag
	
	acaagguucuuccugaugacuuugaggaucuuguucugcuggagcaucucacgggagauguugagagggaggucaucagagucgacaacucccuug
	.(((((.......((.(((((((((.((((((.((((.....((((((((....)))))))).)))).)))))).))))))))).))....)))))

##################################################

##################################################
>Contig1450.1167.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	0.0593323333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaugacuuugaggaucuuguucugcuggagcaucuc
            ++-+++++++++-++++++-++++-----++++++++
            ++-+++++++++-++++++-++++-||||++++++++
    REV:    acagcugagacuacuggagggagag----uuguagag
	
	cugaugacuuugaggaucuuguucugcuggagcaucucacgggagauguugagagggaggucaucagagucgacaa
	.((.(((((((((.((((((.((((.....((((((((....)))))))).)))).)))))).))))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig1450.1170.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.0332221666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugacuuugaggaucuuguucugcuggagcaucuc
            +++++++++-++++++-++++-----++++++++
            +++++++++-++++++-++++-||||++++++++
    REV:    gcugagacuacuggagggagag----uuguagag
	
	augacuuugaggaucuuguucugcuggagcaucucacgggagauguugagagggaggucaucagagucga
	.(((((((((.((((((.((((.....((((((((....)))))))).)))).)))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1450.1172.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	-2.591673	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacuuugaggaucuuguucugcuggagcaucuc
            ++++++++-++++++-++++-----++++++++
            ++++++++-++++++-++++-||||++++++++
    REV:    cugagacuacuggagggagag----uuguagag
	
	gacuuugaggaucuuguucugcuggagcaucucacgggagauguugagagggaggucaucagagucg
	((((((((.((((((.((((.....((((((((....)))))))).)))).)))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1488.921.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	0.898541333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgagcuugggugacgggaacccauuuuucuuucuuccucaggacgucccgcca
            +++++----------+++++++++----++++++--++++-------+++-+++
            +++++||||||||||+++++++++----++++++--++++|||||||+++-+++
    REV:    ggcuu----------uucuuggguuuuuaggaaggggggg-------ggggggu
	
	gccgagcuugggugacgggaacccauuuuucuuucuuccucaggacgucccgccacgggggcccgccuuugggggccuccuuuguccccucggccaccacggguccccaaaaccccgggggggggggacgauucuccuccacucucugucaccccggguugggggggggggggaaggauuuuuggguucuuuucggaaagggggaaaaaagggggguuuuuagggaaaaauuaaaaaaagauccccccgggccccggaauagggggccaaaauuuucccgggggcaauauuuguguccccgggggaccccgccccca
	.(((((..........(((((((((....((((((..((((.......(((.(((.(((((((((((...((((((.......))))))..)))......)))))))).....(((((((((((((((....))))))))...........))))))).))).)))))))..))))))....))))))))))))))...(((((......(((((((((((((.......))))))).....)))))).((((((.......)))))).....(((((((((((((.......))))))))))))).....))))).

##################################################

##################################################
>Contig1488.921.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	0.819270666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgagcuugggugacgggaacccauuuuucuuucuuccucaggacgucccgcca
            +++++----------+++++++++----++++++++++++-------+++-+++
            +++++||||||||||+++++++++----++++++++++++|||||||+++-+++
    REV:    ggcuu----------uucuuggguuuuuaggaaggggggg-------ggggggu
	
	gccgagcuugggugacgggaacccauuuuucuuucuuccucaggacgucccgccacgggggcccgccuuugggggccuccuuuguccccucggccaccacggguccccaaaaccccgggggggggggacgauucuccuccacucucugucaccccggguugggggggggggggaaggauuuuuggguucuuuucggaaagggggaaaaaagggggguuuuuagggaaaaauuaaaaaaagauccccccgggccccggaauagggggccaaaauuuucccgggggcaauauuuguguccccgggggaccccgccccca
	.(((((..........(((((((((....((((((((((((.......(((.(((.(((((((((((...((((((.......))))))..)))......)))))))).....(((((((((((((((....))))))))...........))))))).))).)))))))))))))))....))))))))))))))...(((((......(((((((((((((.......))))))).....)))))).((((((.......)))))).....(((((((((((((.......))))))))))))).....))))).

##################################################

##################################################
>Contig1488.921.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	0.898541333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgagcuugggugacgggaacccauuuuucuuucuuccucaggacgucccgcca
            +++++----------+++++++++----++++++--++++-------+++-+++
            +++++||||||||||+++++++++----++++++--++++|||||||+++-+++
    REV:    ggcuu----------uucuuggguuuuuaggaaggggggg-------ggggggu
	
	gccgagcuugggugacgggaacccauuuuucuuucuuccucaggacgucccgccacgggggcccgccuuugggggccuccuuuguccccucggccaccacggguccccaaaaccccgggggggggggacgauucuccuccacucucugucaccccggguugggggggggggggaaggauuuuuggguucuuuucggaaagggggaaaaaagggggguuuuuagggaaaaauuaaaaaaagauccccccgggccccggaauagggggccaaaauuuucccgggggcaauauuuguguccccgggggaccccgccccca
	.(((((..........(((((((((....((((((..((((.......(((.(((.(((((((((((...((((((.......))))))..)))......)))))))).....(((((((((((((((....))))))))...........))))))).))).)))))))..))))))....))))))))))))))...(((((......(((((((((((...............)))))))))))..((((((.......)))))).....(((((((((((((.......))))))))))))).....))))).

##################################################

##################################################
>Contig1493.871.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.31	MeanVal:	3.87994133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaacacu--uguucccccccuuuuuuuucccucc
            +++++++----||++--++++++++--++++--+++++
            +++++++------++--++++++++--++++--+++++
    REV:    ccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
	
	ggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauuucuuucuuugaucucuuuugggggugg
	(((((((....((..((((((((..((((..(((((....)))))..))))..))))))))..))......)))))))............((((((.....(((..((..((((....))))..))..))).......)))))).

##################################################

##################################################
>Contig1493.871.1	is_not_MIRNA
	VAL:	2.21	MeanVal:	3.71026116666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaacacu--uguucccccccuuuuuuuucccucc
            +++++++----||++--++++++++++++++--+++++
            +++++++------++--++++++++++++++--+++++
    REV:    ccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
	
	ggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauuucuuucuuugaucucuuuugggggugg
	(((((((....((..((((((((((((((..(((((....)))))..))))))))))))))..))......)))))))............((((((.....(((..((..((((....))))..))..))).......)))))).

##################################################

##################################################
>Contig1493.871.2	is_not_MIRNA
	VAL:	2.10	MeanVal:	3.284185	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaacacu--uguucccccccuuuuuuuucccucc
            +++++++----||++++++++++++++++++--+++++
            +++++++------++++++++++++++++++--+++++
    REV:    ccucuuuuuuuuugcgggggggggggggaaagaggggg
	
	ggagaaacacuuguucccccccuuuuuuuucccuccuccugggggagaaagggggggggggggcguuuuuuuuucuccauauaugucccucgccccgccgugguugggaggagauauuucuuucuuugaucucuuuugggggugg
	(((((((....((((((((((((((((((..(((((....)))))..))))))))))))))))))......)))))))............((((((.....(((..((..((((....))))..))..))).......)))))).

##################################################

##################################################
>Contig1535.869.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	4.335032	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuguaaac---aaaaaggccccacaaaga--gccc-------ggg
            ++++-----|||++++++-+++++++++--||++++|||||||+++
            ++++--------++++++-+++++++++----++++-------+++
    REV:    uaacuuauacuuuuuuuuggggguguuuggcgcgggaaaaaaaccc
	
	acccugggcuucggucuuucgguuugggggggguagccccccuuaaggggagucgaauuaacaaauuuucugggcggucuuuuuuaccccgaaggggggggaauacgguuuuccccagaaauagggggaaaacccaggaaaaaacauuguaaacaaaaaggccccacaaagagcccgggacacccaaaaaaagggcgcgguuuguggggguuuuuuuucauauucaauaaaaaaaggaggggggaaaaaccccccgaaggga
	.(((.((((....)))).....(((((((((.....((((((((.....................(((((((.........(((..((((....))))..)))...((((((((((........)))))))))))))))))....((((.....((((((.(((((((((..(((((((...))).......))))....))))))))).))))))........))))........)))))))).....)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1535.869.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	4.335032	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuguaaac---aaaaaggccccacaaaga--gccc-------ggg
            ++++-----|||++++++-+++++++++--||++++|||||||+++
            ++++--------++++++-+++++++++----++++-------+++
    REV:    uaacuuauacuuuuuuuuggggguguuuggcgcgggaaaaaaaccc
	
	acccugggcuucggucuuucgguuugggggggguagccccccuuaaggggagucgaauuaacaaauuuucugggcggucuuuuuuaccccgaaggggggggaauacgguuuuccccagaaauagggggaaaacccaggaaaaaacauuguaaacaaaaaggccccacaaagagcccgggacacccaaaaaaagggcgcgguuuguggggguuuuuuuucauauucaauaaaaaaaggaggggggaaaaaccccccgaaggga
	.(((.((((....)))).....(((((((((.....((((((((.....................((((((((...((...(((..((((....))))..))).)).(((((((((........)))))))))))))))))....((((.....((((((.(((((((((..(((((((...))).......))))....))))))))).))))))........))))........)))))))).....)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1535.873.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	4.335032	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuguaaac---aaaaaggccccacaaaga--gccc-------ggg
            ++++-----|||++++++-+++++++++--||++++|||||||+++
            ++++--------++++++-+++++++++----++++-------+++
    REV:    uaacuuauacuuuuuuuuggggguguuuggcgcgggaaaaaaaccc
	
	ugggcuucggucuuucgguuugggggggguagccccccuuaaggggagucgaauuaacaaauuuucugggcggucuuuuuuaccccgaaggggggggaauacgguuuuccccagaaauagggggaaaacccaggaaaaaacauuguaaacaaaaaggccccacaaagagcccgggacacccaaaaaaagggcgcgguuuguggggguuuuuuuucauauucaauaaaaaaaggaggggggaaaaaccccccgaagggag
	.((((....)))).((..(((((((((.....((((((((.....................(((((((.........(((..((((....))))..)))...((((((((((........)))))))))))))))))....((((.....((((((.(((((((((..(((((((...))).......))))....))))))))).))))))........))))........)))))))).....)))))))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig1535.873.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	4.335032	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuguaaac---aaaaaggccccacaaaga--gccc-------ggg
            ++++-----|||++++++-+++++++++--||++++|||||||+++
            ++++--------++++++-+++++++++----++++-------+++
    REV:    uaacuuauacuuuuuuuuggggguguuuggcgcgggaaaaaaaccc
	
	ugggcuucggucuuucgguuugggggggguagccccccuuaaggggagucgaauuaacaaauuuucugggcggucuuuuuuaccccgaaggggggggaauacgguuuuccccagaaauagggggaaaacccaggaaaaaacauuguaaacaaaaaggccccacaaagagcccgggacacccaaaaaaagggcgcgguuuguggggguuuuuuuucauauucaauaaaaaaaggaggggggaaaaaccccccgaagggag
	.((((....)))).((..(((((((((.....((((((((.....................((((((((...((...(((..((((....))))..))).)).(((((((((........)))))))))))))))))....((((.....((((((.(((((((((..(((((((...))).......))))....))))))))).))))))........))))........)))))))).....)))))))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig1535.883.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	4.335032	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuguaaac---aaaaaggccccacaaaga--gccc-------ggg
            ++++-----|||++++++-+++++++++--||++++|||||||+++
            ++++--------++++++-+++++++++----++++-------+++
    REV:    uaacuuauacuuuuuuuuggggguguuuggcgcgggaaaaaaaccc
	
	ucuuucgguuugggggggguagccccccuuaaggggagucgaauuaacaaauuuucugggcggucuuuuuuaccccgaaggggggggaauacgguuuuccccagaaauagggggaaaacccaggaaaaaacauuguaaacaaaaaggccccacaaagagcccgggacacccaaaaaaagggcgcgguuuguggggguuuuuuuucauauucaauaaaaaaaggaggggggaaaaaccccccgaagggag
	.(((((...((((((((.....((((((((.....................(((((((.........(((..((((....))))..)))...((((((((((........)))))))))))))))))....((((.....((((((.(((((((((..(((((((...))).......))))....))))))))).))))))........))))........)))))))).....)))))))).)))))

##################################################

##################################################
>Contig1535.883.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	4.335032	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuguaaac---aaaaaggccccacaaaga--gccc-------ggg
            ++++-----|||++++++-+++++++++--||++++|||||||+++
            ++++--------++++++-+++++++++----++++-------+++
    REV:    uaacuuauacuuuuuuuuggggguguuuggcgcgggaaaaaaaccc
	
	ucuuucgguuugggggggguagccccccuuaaggggagucgaauuaacaaauuuucugggcggucuuuuuuaccccgaaggggggggaauacgguuuuccccagaaauagggggaaaacccaggaaaaaacauuguaaacaaaaaggccccacaaagagcccgggacacccaaaaaaagggcgcgguuuguggggguuuuuuuucauauucaauaaaaaaaggaggggggaaaaaccccccgaagggag
	.(((((...((((((((.....((((((((.....................((((((((...((...(((..((((....))))..))).)).(((((((((........)))))))))))))))))....((((.....((((((.(((((((((..(((((((...))).......))))....))))))))).))))))........))))........)))))))).....)))))))).)))))

##################################################

##################################################
>Contig1535.886.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	4.335032	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuguaaac---aaaaaggccccacaaaga--gccc-------ggg
            ++++-----|||++++++-+++++++++--||++++|||||||+++
            ++++--------++++++-+++++++++----++++-------+++
    REV:    uaacuuauacuuuuuuuuggggguguuuggcgcgggaaaaaaaccc
	
	uucgguuugggggggguagccccccuuaaggggagucgaauuaacaaauuuucugggcggucuuuuuuaccccgaaggggggggaauacgguuuuccccagaaauagggggaaaacccaggaaaaaacauuguaaacaaaaaggccccacaaagagcccgggacacccaaaaaaagggcgcgguuuguggggguuuuuuuucauauucaauaaaaaaaggaggggggaaaaaccccccgaagggag
	.((..(((((((((.....((((((((.....................(((((((.........(((..((((....))))..)))...((((((((((........)))))))))))))))))....((((.....((((((.(((((((((..(((((((...))).......))))....))))))))).))))))........))))........)))))))).....)))))))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig1535.886.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	4.335032	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuguaaac---aaaaaggccccacaaaga--gccc-------ggg
            ++++-----|||++++++-+++++++++--||++++|||||||+++
            ++++--------++++++-+++++++++----++++-------+++
    REV:    uaacuuauacuuuuuuuuggggguguuuggcgcgggaaaaaaaccc
	
	uucgguuugggggggguagccccccuuaaggggagucgaauuaacaaauuuucugggcggucuuuuuuaccccgaaggggggggaauacgguuuuccccagaaauagggggaaaacccaggaaaaaacauuguaaacaaaaaggccccacaaagagcccgggacacccaaaaaaagggcgcgguuuguggggguuuuuuuucauauucaauaaaaaaaggaggggggaaaaaccccccgaagggag
	.((..(((((((((.....((((((((.....................((((((((...((...(((..((((....))))..))).)).(((((((((........)))))))))))))))))....((((.....((((((.(((((((((..(((((((...))).......))))....))))))))).))))))........))))........)))))))).....)))))))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig1535.890.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	4.335032	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuguaaac---aaaaaggccccacaaaga--gccc-------ggg
            ++++-----|||++++++-+++++++++--||++++|||||||+++
            ++++--------++++++-+++++++++----++++-------+++
    REV:    uaacuuauacuuuuuuuuggggguguuuggcgcgggaaaaaaaccc
	
	guuugggggggguagccccccuuaaggggagucgaauuaacaaauuuucugggcggucuuuuuuaccccgaaggggggggaauacgguuuuccccagaaauagggggaaaacccaggaaaaaacauuguaaacaaaaaggccccacaaagagcccgggacacccaaaaaaagggcgcgguuuguggggguuuuuuuucauauucaauaaaaaaaggaggggggaaaaaccccccgaag
	.(((((((((.....((((((((.....................(((((((.........(((..((((....))))..)))...((((((((((........)))))))))))))))))....((((.....((((((.(((((((((..(((((((...))).......))))....))))))))).))))))........))))........)))))))).....))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1535.890.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	4.335032	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuguaaac---aaaaaggccccacaaaga--gccc-------ggg
            ++++-----|||++++++-+++++++++--||++++|||||||+++
            ++++--------++++++-+++++++++----++++-------+++
    REV:    uaacuuauacuuuuuuuuggggguguuuggcgcgggaaaaaaaccc
	
	guuugggggggguagccccccuuaaggggagucgaauuaacaaauuuucugggcggucuuuuuuaccccgaaggggggggaauacgguuuuccccagaaauagggggaaaacccaggaaaaaacauuguaaacaaaaaggccccacaaagagcccgggacacccaaaaaaagggcgcgguuuguggggguuuuuuuucauauucaauaaaaaaaggaggggggaaaaaccccccgaag
	.(((((((((.....((((((((.....................((((((((...((...(((..((((....))))..))).)).(((((((((........)))))))))))))))))....((((.....((((((.(((((((((..(((((((...))).......))))....))))))))).))))))........))))........)))))))).....))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1535.894.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	4.335032	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuguaaac---aaaaaggccccacaaaga--gccc-------ggg
            ++++-----|||++++++-+++++++++--||++++|||||||+++
            ++++--------++++++-+++++++++----++++-------+++
    REV:    uaacuuauacuuuuuuuuggggguguuuggcgcgggaaaaaaaccc
	
	gggggggguagccccccuuaaggggagucgaauuaacaaauuuucugggcggucuuuuuuaccccgaaggggggggaauacgguuuuccccagaaauagggggaaaacccaggaaaaaacauuguaaacaaaaaggccccacaaagagcccgggacacccaaaaaaagggcgcgguuuguggggguuuuuuuucauauucaauaaaaaaaggaggggggaaaaaccccccg
	((((((.....((((((((.....................(((((((.........(((..((((....))))..)))...((((((((((........)))))))))))))))))....((((.....((((((.(((((((((..(((((((...))).......))))....))))))))).))))))........))))........)))))))).....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig1535.894.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	4.335032	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuguaaac---aaaaaggccccacaaaga--gccc-------ggg
            ++++-----|||++++++-+++++++++--||++++|||||||+++
            ++++--------++++++-+++++++++----++++-------+++
    REV:    uaacuuauacuuuuuuuuggggguguuuggcgcgggaaaaaaaccc
	
	gggggggguagccccccuuaaggggagucgaauuaacaaauuuucugggcggucuuuuuuaccccgaaggggggggaauacgguuuuccccagaaauagggggaaaacccaggaaaaaacauuguaaacaaaaaggccccacaaagagcccgggacacccaaaaaaagggcgcgguuuguggggguuuuuuuucauauucaauaaaaaaaggaggggggaaaaaccccccg
	((((((.....((((((((.....................((((((((...((...(((..((((....))))..))).)).(((((((((........)))))))))))))))))....((((.....((((((.(((((((((..(((((((...))).......))))....))))))))).))))))........))))........)))))))).....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig1535.896.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	4.335032	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuguaaac---aaaaaggccccacaaaga--gccc-------ggg
            ++++-----|||++++++-+++++++++--||++++|||||||+++
            ++++--------++++++-+++++++++----++++-------+++
    REV:    uaacuuauacuuuuuuuuggggguguuuggcgcgggaaaaaaaccc
	
	gggggguagccccccuuaaggggagucgaauuaacaaauuuucugggcggucuuuuuuaccccgaaggggggggaauacgguuuuccccagaaauagggggaaaacccaggaaaaaacauuguaaacaaaaaggccccacaaagagcccgggacacccaaaaaaagggcgcgguuuguggggguuuuuuuucauauucaauaaaaaaaggaggggggaaaaaccccccg
	(((((((..((((((((.....................(((((((.........(((..((((....))))..)))...((((((((((........)))))))))))))))))....((((.....((((((.(((((((((..(((((((...))).......))))....))))))))).))))))........))))........))))))))....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1535.896.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	4.335032	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuguaaac---aaaaaggccccacaaaga--gccc-------ggg
            ++++-----|||++++++-+++++++++--||++++|||||||+++
            ++++--------++++++-+++++++++----++++-------+++
    REV:    uaacuuauacuuuuuuuuggggguguuuggcgcgggaaaaaaaccc
	
	gggggguagccccccuuaaggggagucgaauuaacaaauuuucugggcggucuuuuuuaccccgaaggggggggaauacgguuuuccccagaaauagggggaaaacccaggaaaaaacauuguaaacaaaaaggccccacaaagagcccgggacacccaaaaaaagggcgcgguuuguggggguuuuuuuucauauucaauaaaaaaaggaggggggaaaaaccccccg
	(((((((..((((((((.....................((((((((...((...(((..((((....))))..))).)).(((((((((........)))))))))))))))))....((((.....((((((.(((((((((..(((((((...))).......))))....))))))))).))))))........))))........))))))))....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1560.688.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.0285051666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugc-acu------gccaucuccccguu--gaucuu---guacgucugaauuagggagcagucga-gguaguucugg
            +++|+++||||||++++++-++-++++||+++++-|||++++++++--+++++++----++++-|+++--++++++
            +++-+++------++++++-++-++++--+++++----++++++++||+++++++-|||++++--+++--++++++
    REV:    acguugaaguuagcgguagcgguguaggucuaggcguucaugcaga--ugguccug---cagcggccggagggacc
	
	augcacugccaucuccccguugaucuuguacgucugaauuagggagcagucgagguaguucuggaugccagggaggccggcgacguccugguagacguacuugcggaucuggauguggcgauggcgauugaaguugcag
	.((((((((((((.((.(((((((((.((((((((..(((((((....((((.(((..((((((...))))))..)))..)))).)))))))))))))))....)))))..)))).)).))))))......))).))).

##################################################

##################################################
>Contig1560.693.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.0311551666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugccaucuccccguu--gaucuu---guacgucugaauuagggagcagucga-gguaguucugg
            +++++++-++-++++||+++++-|||++++++++--+++++++----++++-|+++--++++++
            +++++++-++-++++--+++++----++++++++||+++++++-|||++++--+++--++++++
    REV:    gcgguagcgguguaggucuaggcguucaugcaga--ugguccug---cagcggccggagggacc
	
	cugccaucuccccguugaucuuguacgucugaauuagggagcagucgagguaguucuggaugccagggaggccggcgacguccugguagacguacuugcggaucuggauguggcgauggcga
	.(((((((.((.(((((((((.((((((((..(((((((....((((.(((..((((((...))))))..)))..)))).)))))))))))))))....)))))..)))).)).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1560.695.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.00975516666666641	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccaucuccccguu--gaucuu---guacgucugaauuagggagcagucga-gguaguucugg
            ++++++-++-++++||+++++-|||++++++++--+++++++----++++-|+++--++++++
            ++++++-++-++++--+++++----++++++++||+++++++-|||++++--+++--++++++
    REV:    cgguagcgguguaggucuaggcguucaugcaga--ugguccug---cagcggccggagggacc
	
	gccaucuccccguugaucuuguacgucugaauuagggagcagucgagguaguucuggaugccagggaggccggcgacguccugguagacguacuugcggaucuggauguggcgauggcg
	((((((.((.(((((((((.((((((((..(((((((....((((.(((..((((((...))))))..)))..)))).)))))))))))))))....)))))..)))).)).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig1573.585.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0.35114	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cguuggagagcacaua---cacgucuucuucuu
            +++++--++++++++-|||+++++++++--+++
            +++++--++++++++----+++++++++--+++
    REV:    gcggugguucguguaguuaguguagaggucgga
	
	acguuggagagcacauacacgucuucuucuuagggaggcuggagaugugauugaugugcuugguggcga
	.(((((..((((((((.(((((((((..(((....)))..)))))))))....))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig1574.678.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.07	MeanVal:	-0.643205	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccuccuuaucucucucaauuuccaggacaaacuggagggu
            ++++++++++++--------+++++++------+++++-++++
            ++++++++++++||||||||+++++++--||||+++++|++++
    REV:    aaaggaggggug--------uaaaggugg----uggcc-cucg
	
	uuuuccuccuuaucucucucaauuuccaggacaaacuggaggguuucgagcucccggugguggaaauguggggaggaaagaaagcagcuuuuguggcucuuucuucucaaaguugcuuuggggu
	.((((((((((((........(((((((......(((((.((((.....)))))))))..)))))))))))))))))))(((((.((((.....))))))))).((((((((...)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1608.485.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.0118349999999997	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugacggaga-cgccggugaugguggugaagcg
            +++-+++++-|+++++++++-++--++++++++
            +++|+++++--+++++++++-++--++++++++
    REV:    cac-gucuuagguggucacuuuccuugcuuugu
	
	gugacggagacgccggugaugguggugaagcggaaauaauccaaggugcugaaguuaccaaccaccuuggugaaugccggauuccgaucuaugaccggguacuccggcuucgucgaugcuguaaugucaguguucauguuucguuccuuucacugguggauucugcaca
	(((.(((((.(((((((((.((..((((((((........((((((((.((.......))..)))))))).(((.((((((.((((.((...)).))))...)))))))))...(((((((......)))))))..))))))))..)).)))))))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1608.485.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.0118349999999997	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugacggaga-cgccggugaugguggugaagcg
            +++-+++++-|+++++++++-++--++++++++
            +++|+++++--+++++++++-++--++++++++
    REV:    cac-gucuuagguggucacuuuccuugcuuugu
	
	gugacggagacgccggugaugguggugaagcggaaauaauccaaggugcugaaguuaccaaccaccuuggugaaugccggauuccgaucuaugaccggguacuccggcuucgucgaugcuguaaugucaguguucauguuucguuccuuucacugguggauucugcaca
	(((.(((((.(((((((((.((..((((((((........((((((((.((.......))..)))))))).(((.((((((.((((.((...)).))))...)))))))))...((..(((......)))..))..))))))))..)).)))))))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1624.520.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.655975333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcaggugga---uauccau-guugaggaggauauccgccaggggg
            +++-+++---|||+++++--|++---+++++++++++-+++-++++
            +++-+++------+++++---++--|+++++++++++-+++-++++
    REV:    acgaccaaguguaaugggagucgua-ccuccuauaggagguguucc
	
	ggaccgggauaaccugccggaggauaaccaccauguccaugacuaggauauccgugaggaggagguggagcaggauauccaccaggagggggguaaccugcuggaggguauccaccagccggaggauauccauggggugcagguggauauccauguugaggaggauauccgccagggggaggauaaccuuguggaggauauccuccaugcugaggguaaugugaaccagca
	...((((((((.(((.((((.((....(((((.(((((.......)))))(((....)))...)))))....((((((((.((((.(((.......))).)))).)))))))).))..))))))).))))).)))..(((.(((...(((((..((...(((((((((((.(((.((((.......)))).))).)))))))))))..))...)))))......))).)))

##################################################

##################################################
>Contig1624.522.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.655975333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcaggugga---uauccau-guugaggaggauauccgccaggggg
            +++-+++---|||+++++--|++---+++++++++++-+++-++++
            +++-+++------+++++---++--|+++++++++++-+++-++++
    REV:    acgaccaaguguaaugggagucgua-ccuccuauaggagguguucc
	
	accgggauaaccugccggaggauaaccaccauguccaugacuaggauauccgugaggaggagguggagcaggauauccaccaggagggggguaaccugcuggaggguauccaccagccggaggauauccauggggugcagguggauauccauguugaggaggauauccgccagggggaggauaaccuuguggaggauauccuccaugcugaggguaaugugaaccagca
	.((((((((.(((.((((.((....(((((.(((((.......)))))(((....)))...)))))....((((((((.((((.(((.......))).)))).)))))))).))..))))))).))))).)))..(((.(((...(((((..((...(((((((((((.(((.((((.......)))).))).)))))))))))..))...)))))......))).)))

##################################################

##################################################
>Contig1639.367.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.920543999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuauagugag---gcugguucggag--gcuu-auaggugcucuucuuuggaauggucga
            +++++++++++-|||++-++---+++-||+++-|+++++++++-----++++++--+++++
            +++++++++++----++-++|||+++---+++--+++++++++---||++++++--+++++
    REV:    ccagugucacugucacguuc---ccuuuacgaccuguuuaugauac--aaccuuuauagcu
	
	gguuauagugaggcugguucggaggcuuauaggugcucuucuuuggaauggucgacacaucgauauuuccaacauaguauuuguccagcauuucccuugcacugucacugugaccu
	(((((((((((.((.((...(((.(((.(((((((((.....((((((..(((((....)))))..))))))...)))))))))..)))...))))).))....))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1663.948.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	1.3527705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggga-gagg---cggggaaagacgaagaaaga-agaag-----gaa
            ++++|+++-|||++++++++++-+++---+++|+++--|||||+++
            ++++-+++----++++++++++|+++--|+++-+++-------+++
    REV:    cccuacucuauagcuccuuucu-cuuug-ucucucuaacacaacuu
	
	gggagaggcggggaaagacgaagaaagaagaaggaaguaauucaacacaaucucucuguuucucuuuccucgauaucucaucccc
	(((((((.((((((((((.(((...((((((..(((....))).......))).)))..)))))))))))))....))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig1663.950.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	1.5659245	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagg-cggggaaagacgaagaaaga-agaag-----gaa
            ++++--|++++++++++-+++---+++|+++--|||||+++
            ++++---++++++++++|+++--|+++-+++-------+++
    REV:    cucuauagcuccuuucu-cuuug-ucucucuaacacaacuu
	
	gagaggcggggaaagacgaagaaagaagaaggaaguaauucaacacaaucucucuguuucucuuuccucgauaucuca
	((((..((((((((((.(((...((((((..(((....))).......))).)))..)))))))))))))...)))).

##################################################

##################################################
>Contig167.815.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.03	MeanVal:	-0.506388	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucuccccggcuucccucgcuacauggauuc
            ++++++++++++++---+++++---++++-++
            ++++++++++++++--|+++++|||++++-++
    REV:    gaaggggggucgggcu-ggcgg---gccucgg
	
	gguugggguuuucuucucuuuucuuuuucuucuccccggcuucccucgcuacauggauucguuggggcuccgggcggucgggcuggggggaaguuaagcgcccuuaaaggggggccguauuaaaaacuuaccgggccggcuuuuuuccccgccgaaaggggggaaauugggguuuuccccaaa
	((((.((.....................((((((((((((((...(((((...((((.((.....)).)))))))))..))))))))))))))....((.((((....)))).))...............)).))))......(((((((.((....)))))))))((((((....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig1703.133.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	2.97545883333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggugac-ccgugcccuucacccggugaagggc-cagauuccucaa-guuuaaaggcggcuu
            +++-+++|+++-++++++++++-++++++++++|+++-----+++-|++++---+++-++++
            +++|+++-+++|++++++++++-++++++++++-+++-||||+++--++++--|+++-++++
    REV:    guu-uugaggc-cgggaaguggcccacuucccgugucc----aguggcggggg-cuggugaa
	
	aggacuggacuuauguaguuuaagaguuguauaugaaagacuauauauauagcuuaugucccuccccaggagccggaccagauuugucgaguuuaaaggcggcuucuucgaaaguggcggccgcgugcggugacccgugcccuucacccggugaagggccagauuccucaaguuuaaaggcggcuucuuugaaaguggucgggggcggugaccugugcccuucacccggugaagggccggaguuuuggaugguugagccuccggguagugaacgagcucuacauggugaggagcucaauaaugcugagcuugcuauaaggaggaucgccagggaaguggugaaguucugcgaaaucgccaucucuu
	.(((((.(((..((.........((((((((((((........))))))))))))..((((((((...))))..))))...))..))).)))))....((((((.((........)).))))))...(((.((((((.((((((((((.(((((((((((((.....(((.((((...(((.((((......)))).)))..))))..))).))).)))))))))).))))))))))))).))))))..(((.(((.(((((..(((((....((((((..(((..((((...))))...)))..)))))))))))..))))).)))))).(((..((((((..(((...))).))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig1703.190.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	3.6293565	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgugcccuucacccggugaagggc-cagauuccucaa-guuuaaaggcggcuu
            +++-++++++++++-++++++++++|+++-----+++-|++++---+++-++++
            +++|++++++++++-++++++++++-+++-||||+++--++++--|+++-++++
    REV:    ggc-cgggaaguggcccacuucccgugucc----aguggcggggg-cuggugaa
	
	gucccuccccaggagccggaccagauuugucgaguuuaaaggcggcuucuucgaaaguggcggccgcgugcggugacccgugcccuucacccggugaagggccagauuccucaaguuuaaaggcggcuucuuugaaaguggucgggggcggugaccugugcccuucacccggugaagggccggaguuuuggaugguugagccuccggguagugaacgagcucuacauggugaggagcucaauaaugcugagcuugcuauaaggaggaucgccagggaaguggugaaguucugcgaaaucgccauc
	.((((...((((((((((.((..((....)).........(((.((..((.....))..)).)))..)).))))...(((.((((((((((.(((((((((((((.....(((.((((...(((.((((......)))).)))..))))..))).))).)))))))))).)))))))))))))..))))))..((.(((.(((((..(((((....((((((..(((..((((...))))...)))..)))))))))))..))))).))))).)))).(((((((..(((...))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1703.197.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	3.6293565	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgugcccuucacccggugaagggc-cagauuccucaa-guuuaaaggcggcuu
            +++-++++++++++-++++++++++|+++-----+++-|++++---+++-++++
            +++|++++++++++-++++++++++-+++-||||+++--++++--|+++-++++
    REV:    ggc-cgggaaguggcccacuucccgugucc----aguggcggggg-cuggugaa
	
	cccaggagccggaccagauuugucgaguuuaaaggcggcuucuucgaaaguggcggccgcgugcggugacccgugcccuucacccggugaagggccagauuccucaaguuuaaaggcggcuucuuugaaaguggucgggggcggugaccugugcccuucacccggugaagggccggaguuuuggaugguugagccuccggguagugaacgagcucuacauggugaggagcucaauaaugcugagcuugcuauaaggaggaucgccagggaaguggugaaguucugcgaaaucgccaucucuu
	.((((((((((.((..((....)).........(((.((..((.....))..)).)))..)).))))...(((.((((((((((.(((((((((((((.....(((.((((...(((.((((......)))).)))..))))..))).))).)))))))))).)))))))))))))..)))))).(((.(((.(((((..(((((....((((((..(((..((((...))))...)))..)))))))))))..))))).)))))).(((..((((((..(((...))).))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig1703.202.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	3.6293565	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgugcccuucacccggugaagggc-cagauuccucaa-guuuaaaggcggcuu
            +++-++++++++++-++++++++++|+++-----+++-|++++---+++-++++
            +++|++++++++++-++++++++++-+++-||||+++--++++--|+++-++++
    REV:    ggc-cgggaaguggcccacuucccgugucc----aguggcggggg-cuggugaa
	
	gagccggaccagauuugucgaguuuaaaggcggcuucuucgaaaguggcggccgcgugcggugacccgugcccuucacccggugaagggccagauuccucaaguuuaaaggcggcuucuuugaaaguggucgggggcggugaccugugcccuucacccggugaagggccggaguuuuggaugguugagccuccggguagugaacgagcucuacauggugaggagcucaauaaugcugagcuugcuauaaggaggaucgccagggaaguggugaaguucugcgaaaucgccaucucuuuu
	.(((((..(((((...((((.((.....(((.((..((.....))..)).)))....))..))))(((.((((((((((.(((((((((((((.....(((.((((...(((.((((......)))).)))..))))..))).))).)))))))))).)))))))))))))...))))).)))))((.(((((..(((((....((((((..(((..((((...))))...)))..)))))))))))..))))).))...(((((..((((((..(((...))).))))))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig1703.209.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	3.6293565	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgugcccuucacccggugaagggc-cagauuccucaa-guuuaaaggcggcuu
            +++-++++++++++-++++++++++|+++-----+++-|++++---+++-++++
            +++|++++++++++-++++++++++-+++-||||+++--++++--|+++-++++
    REV:    ggc-cgggaaguggcccacuucccgugucc----aguggcggggg-cuggugaa
	
	accagauuugucgaguuuaaaggcggcuucuucgaaaguggcggccgcgugcggugacccgugcccuucacccggugaagggccagauuccucaaguuuaaaggcggcuucuuugaaaguggucgggggcggugaccugugcccuucacccggugaagggccggaguuuuggaugguugagccuccggguagugaacgagcucuacauggugaggagcucaauaaugcugagcuugcuauaaggaggaucgccagggaaguggugaaguucugcgaaaucgccaucucuu
	.(((((...((((.((.....(((.((..((.....))..)).)))....))..))))(((.((((((((((.(((((((((((((.....(((.((((...(((.((((......)))).)))..))))..))).))).)))))))))).)))))))))))))...))))).(((.(((.(((((..(((((....((((((..(((..((((...))))...)))..)))))))))))..))))).)))))).(((..((((((..(((...))).))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig1703.231.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	2.97545883333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggugac-ccgugcccuucacccggugaagggc-cagauuccucaa-guuuaaaggcggcuu
            +++-+++|+++-++++++++++-++++++++++|+++-----+++-|++++---+++-++++
            +++|+++-+++|++++++++++-++++++++++-+++-||||+++--++++--|+++-++++
    REV:    guu-uugaggc-cgggaaguggcccacuucccgugucc----aguggcggggg-cuggugaa
	
	gcggcuucuucgaaaguggcggccgcgugcggugacccgugcccuucacccggugaagggccagauuccucaaguuuaaaggcggcuucuuugaaaguggucgggggcggugaccugugcccuucacccggugaagggccggaguuuuggaugguugagccuccggguagugaacgagcucuacauggugaggagcucaauaaugcugagcuugcuauaaggaggaucgccagggaaguggugaaguucugcgaaaucgccaucucuu
	((((((.((........)).))))))...(((.((((((.((((((((((.(((((((((((((.....(((.((((...(((.((((......)))).)))..))))..))).))).)))))))))).))))))))))))).))))))..(((.(((.(((((..(((((....((((((..(((..((((...))))...)))..)))))))))))..))))).)))))).(((..((((((..(((...))).))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig1703.238.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	3.6293565	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgugcccuucacccggugaagggc-cagauuccucaa-guuuaaaggcggcuu
            +++-++++++++++-++++++++++|+++-----+++-|++++---+++-++++
            +++|++++++++++-++++++++++-+++-||||+++--++++--|+++-++++
    REV:    ggc-cgggaaguggcccacuucccgugucc----aguggcggggg-cuggugaa
	
	cuucgaaaguggcggccgcgugcggugacccgugcccuucacccggugaagggccagauuccucaaguuuaaaggcggcuucuuugaaaguggucgggggcggugaccugugcccuucacccggugaagggccggaguuuuggaugguugagccuccggguagugaacgagcucuacauggugaggagcucaauaaugcugagcuugcuauaaggaggaucgccagggaaguggugaaguucugcgaaaucgccaucucuuu
	.(((((((......((((....))))...(((.((((((((((.(((((((((((((.....(((.((((...(((.((((......)))).)))..))))..))).))).)))))))))).)))))))))))))..))))))).((.(((.(((((..(((((....((((((..(((..((((...))))...)))..)))))))))))..))))).))))).((((..((((((..(((...))).))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig1703.246.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	2.72108216666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgugcggugac-ccgugcccuucacccggugaagggc-cagauuccucaa-guuuaaaggcggcuu
            +++-+++-+++|+++-++++++++++-++++++++++|+++-----+++-|++++---+++-++++
            +++-+++|+++-+++|++++++++++-++++++++++-+++-||||+++--++++--|+++-++++
    REV:    guagguu-uugaggc-cgggaaguggcccacuucccgugucc----aguggcggggg-cuggugaa
	
	guggcggccgcgugcggugacccgugcccuucacccggugaagggccagauuccucaaguuuaaaggcggcuucuuugaaaguggucgggggcggugaccugugcccuucacccggugaagggccggaguuuuggaugguugagccuccggguagugaacgagcucuacauggugaggagcucaauaaugcugagcuugcuauaaggaggaucgccagggaaguggugaaguucugcgaaaucgccaucucuu
	.((((((...(((.(((.((((((.((((((((((.(((((((((((((.....(((.((((...(((.((((......)))).)))..))))..))).))).)))))))))).))))))))))))).)))))).)))......(((((..(((((....((((((..(((..((((...))))...)))..)))))))))))..))))).)))))).(((..((((((..(((...))).))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig1703.251.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	2.97545883333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggugac-ccgugcccuucacccggugaagggc-cagauuccucaa-guuuaaaggcggcuu
            +++-+++|+++-++++++++++-++++++++++|+++-----+++-|++++---+++-++++
            +++|+++-+++|++++++++++-++++++++++-+++-||||+++--++++--|+++-++++
    REV:    guu-uugaggc-cgggaaguggcccacuucccgugucc----aguggcggggg-cuggugaa
	
	ggccgcgugcggugacccgugcccuucacccggugaagggccagauuccucaaguuuaaaggcggcuucuuugaaaguggucgggggcggugaccugugcccuucacccggugaagggccggaguuuuggaugguugagccuccggguagugaacgagcucuacauggugaggagcucaauaaugcugagcuugcuauaaggaggaucgccagggaaguggugaaguucugcgaaaucgccaucucuuuuugaauuuucgaagcuacaauggugagaaaagauggcguuucugagacug
	.(((((...(((.((((((.((((((((((.(((((((((((((.....(((.((((...(((.((((......)))).)))..))))..))).))).)))))))))).))))))))))))).))))))..(((.(((.(((((..(((((....((((((..(((..((((...))))...)))..)))))))))))..))))).)))))).....)))))..((.(((..((((.((((((((..........((((...(((.....)))..))))))))))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig1703.255.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	2.72108216666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgugcggugac-ccgugcccuucacccggugaagggc-cagauuccucaa-guuuaaaggcggcuu
            +++-+++-+++|+++-++++++++++-++++++++++|+++-----+++-|++++---+++-++++
            +++-+++|+++-+++|++++++++++-++++++++++-+++-||||+++--++++--|+++-++++
    REV:    guagguu-uugaggc-cgggaaguggcccacuucccgugucc----aguggcggggg-cuggugaa
	
	gcgugcggugacccgugcccuucacccggugaagggccagauuccucaaguuuaaaggcggcuucuuugaaaguggucgggggcggugaccugugcccuucacccggugaagggccggaguuuuggaugguugagccuccggguagugaacgagcucuacauggugaggagcucaauaaugcugagcuugcuauaaggaggaucgccagggaaguggugaaguucugcgaaaucgccaucucuuuu
	.(((.(((.((((((.((((((((((.(((((((((((((.....(((.((((...(((.((((......)))).)))..))))..))).))).)))))))))).))))))))))))).)))))).)))...((.(((((..(((((....((((((..(((..((((...))))...)))..)))))))))))..))))).))...(((((..((((((..(((...))).))))))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig1703.256.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	3.67275016666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gac-ccgugcccuucacccggugaagggc-cagauuccucaa-guuuaaaggcggcuu
            +++|+++-++++++++++-++++++++++|+++-----+++-|++++---+++-++++
            +++-+++|++++++++++-++++++++++-+++-||||+++--++++--|+++-++++
    REV:    uugaggc-cgggaaguggcccacuucccgugucc----aguggcggggg-cuggugaa
	
	cgugcggugacccgugcccuucacccggugaagggccagauuccucaaguuuaaaggcggcuucuuugaaaguggucgggggcggugaccugugcccuucacccggugaagggccggaguuuuggaugguugagccuccggguagugaacgagcucuacauggugaggagcucaauaaugcugagcuugcuauaaggaggaucgccagggaaguggugaaguucugcgaaaucgccaucucuuuuugaauuuucgaagcuacaauggugagaaaagauggcguuucugagacuguauc
	.(((((((((((((.((((((((((.(((((((((((((.....(((.((((...(((.((((......)))).)))..))))..))).))).)))))))))).))))))))))))).)))..((((.......(((((..(((((....((((((..(((..((((...))))...)))..)))))))))))..))))).((((((......)))))).))))...((((.((((((((..........((((...(((.....)))..))))))))))))))))....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1703.259.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	2.97545883333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggugac-ccgugcccuucacccggugaagggc-cagauuccucaa-guuuaaaggcggcuu
            +++-+++|+++-++++++++++-++++++++++|+++-----+++-|++++---+++-++++
            +++|+++-+++|++++++++++-++++++++++-+++-||||+++--++++--|+++-++++
    REV:    guu-uugaggc-cgggaaguggcccacuucccgugucc----aguggcggggg-cuggugaa
	
	gcggugacccgugcccuucacccggugaagggccagauuccucaaguuuaaaggcggcuucuuugaaaguggucgggggcggugaccugugcccuucacccggugaagggccggaguuuuggaugguugagccuccggguagugaacgagcucuacauggugaggagcucaauaaugcugagcuugcuauaaggaggaucgccagggaaguggugaaguucugcgaaaucgccaucucuu
	.(((.((((((.((((((((((.(((((((((((((.....(((.((((...(((.((((......)))).)))..))))..))).))).)))))))))).))))))))))))).))))))..(((.(((.(((((..(((((....((((((..(((..((((...))))...)))..)))))))))))..))))).)))))).(((..((((((..(((...))).))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig1703.263.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	3.67275016666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gac-ccgugcccuucacccggugaagggc-cagauuccucaa-guuuaaaggcggcuu
            +++|+++-++++++++++-++++++++++|+++-----+++-|++++---+++-++++
            +++-+++|++++++++++-++++++++++-+++-||||+++--++++--|+++-++++
    REV:    uugaggc-cgggaaguggcccacuucccgugucc----aguggcggggg-cuggugaa
	
	ugacccgugcccuucacccggugaagggccagauuccucaaguuuaaaggcggcuucuuugaaaguggucgggggcggugaccugugcccuucacccggugaagggccggaguuuuggaugguugagccuccggguagugaacgagcucuacauggugaggagcucaauaaugcugagcuugcuauaaggaggaucgccagggaaguggugaaguucugcgaaaucgccaucucuuuuugaauuuucgaagcuacaauggugagaaaagauggcguuucugagacuguaucc
	.((((((.((((((((((.(((((((((((((.....(((.((((...(((.((((......)))).)))..))))..))).))).)))))))))).))))))))))))).)))..(((((......(((((..(((((....((((((..(((..((((...))))...)))..)))))))))))..))))).((((((......))))))...(((..((((.((((((((..........((((...(((.....)))..))))))))))))))))..)))...)))))

##################################################

##################################################
>Contig1703.266.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	3.6293565	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgugcccuucacccggugaagggc-cagauuccucaa-guuuaaaggcggcuu
            +++-++++++++++-++++++++++|+++-----+++-|++++---+++-++++
            +++|++++++++++-++++++++++-+++-||||+++--++++--|+++-++++
    REV:    ggc-cgggaaguggcccacuucccgugucc----aguggcggggg-cuggugaa
	
	cccgugcccuucacccggugaagggccagauuccucaaguuuaaaggcggcuucuuugaaaguggucgggggcggugaccugugcccuucacccggugaagggccggaguuuuggaugguugagccuccggguagugaacgagcucuacauggugaggagcucaauaaugcugagcuugcuauaaggaggaucgccagggaaguggugaaguucugcgaaaucgccaucucuuuuugaauuuucgaagcuacaauggugagaaaagauggcguuucugagacu
	.(((.((((((((((.(((((((((((((.....(((.((((...(((.((((......)))).)))..))))..))).))).)))))))))).))))))))))))).((((..((..((.((.(((((..(((((....((((((..(((..((((...))))...)))..)))))))))))..))))).((((((......))))))...)).)).....((((((((..........((((...(((.....)))..))))))))))))..))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig1703.266.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	3.6293565	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgugcccuucacccggugaagggc-cagauuccucaa-guuuaaaggcggcuu
            +++-++++++++++-++++++++++|+++-----+++-|++++---+++-++++
            +++|++++++++++-++++++++++-+++-||||+++--++++--|+++-++++
    REV:    ggc-cgggaaguggcccacuucccgugucc----aguggcggggg-cuggugaa
	
	cccgugcccuucacccggugaagggccagauuccucaaguuuaaaggcggcuucuuugaaaguggucgggggcggugaccugugcccuucacccggugaagggccggaguuuuggaugguugagccuccggguagugaacgagcucuacauggugaggagcucaauaaugcugagcuugcuauaaggaggaucgccagggaaguggugaaguucugcgaaaucgccaucucuuuuugaauuuucgaagcuacaauggugagaaaagauggcguuucugagacu
	.(((.((((((((((.(((((((((((((.....(((.((((...(((.((((......)))).)))..))))..))).))).)))))))))).))))))))))))).((((..((........(((((..(((((....((((((..(((..((((...))))...)))..)))))))))))..)))))..(((((.(((..((((((..(((...))).))))))..))).......(((((...(((.....)))..)))))..)))))..))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig1703.271.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	3.39060433333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccuucacccggugaagggc-cagauuccucaa-guuuaaaggcggcuu
            ++++++++++-++++++++++|+++-----+++-|++++---+++-++++
            ++++++++++-++++++++++-+++-||||+++--++++--|+++-++++
    REV:    cgggaaguggcccacuucccgugucc----aguggcggggg-cuggugaa
	
	gcccuucacccggugaagggccagauuccucaaguuuaaaggcggcuucuuugaaaguggucgggggcggugaccugugcccuucacccggugaagggccggaguuuuggaugguugagccuccggguagugaacgagcucuacauggugaggagcucaauaaugcugagcuugcuauaaggaggaucgccagggaaguggugaaguucugcgaaaucgccaucucuuuuugaauuuucgaagcuacaauggugagaaaagauggcguuucugagacug
	((((((((((.(((((((((((((.....(((.((((...(((.((((......)))).)))..))))..))).))).)))))))))).))))))))))...(((((..((..((.((.(((((..(((((....((((((..(((..((((...))))...)))..)))))))))))..))))).((((((......))))))...)).)).....((((((((..........((((...(((.....)))..))))))))))))..))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig1703.271.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	3.39060433333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccuucacccggugaagggc-cagauuccucaa-guuuaaaggcggcuu
            ++++++++++-++++++++++|+++-----+++-|++++---+++-++++
            ++++++++++-++++++++++-+++-||||+++--++++--|+++-++++
    REV:    cgggaaguggcccacuucccgugucc----aguggcggggg-cuggugaa
	
	gcccuucacccggugaagggccagauuccucaaguuuaaaggcggcuucuuugaaaguggucgggggcggugaccugugcccuucacccggugaagggccggaguuuuggaugguugagccuccggguagugaacgagcucuacauggugaggagcucaauaaugcugagcuugcuauaaggaggaucgccagggaaguggugaaguucugcgaaaucgccaucucuuuuugaauuuucgaagcuacaauggugagaaaagauggcguuucugagacug
	((((((((((.(((((((((((((.....(((.((((...(((.((((......)))).)))..))))..))).))).)))))))))).))))))))))...(((((..((........(((((..(((((....((((((..(((..((((...))))...)))..)))))))))))..)))))..(((((.(((..((((((..(((...))).))))))..))).......(((((...(((.....)))..)))))..)))))..))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig1761.416.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-0.913143	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcagacuguguuugaugcuguagcguuggauuacccaucgg
            +++++-----------++++++++++++-++-----++-+++
            +++++-||||||||||++++++++++++-++--|||++-+++
    REV:    ccgucg----------acgacaucguagguucu---guugcc
	
	aggcagacuguguuugaugcuguagcguuggauuacccaucgguuuccguugucuuggaugcuacagcagcugcca
	.(((((...........((((((((((((.((.....((.(((...))).))..)).)))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig1779.682.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.10	MeanVal:	0.415527444444444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccgcgacgaca--gugagcc-uagcuag
            ++++++++++++-||++++---|++++-++
            ++++++++++++---++++----++++-++
    REV:    gggguguugcugguguauuguuuauugcuc
	
	cccccgcgacgacagugagccuagcuaggguacucguuauuuguuauguggucguugugggga
	.((((((((((((.((((...((((.((....)).))))....))))...)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1783.123.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	0.114417333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggacuugucgg----cuucaggc-ggcaa---caugucu-gccuauuagu-gaagaaaaaaaaauccucuguucccuucu
            ++--+++--+++-||||++++++++|+++--|||+++++--|+++++--+++|++++-------------------++++++
            ++--+++--+++-----++++++++-+++-----+++++---+++++--+++-++++|||||||||||||||||||++++++
    REV:    ucuuugaguagcagagaggaguuugaucgaccucguacgcguuggguuuuuaucuuc-------------------ggaaga
	
	cgccagcagguccagcugcuucaagugcgccgcuaacaaagacgaguccggcgguggcgguggcggcgccgccgacgugucucggaugagaggcgcauuuggguuuggcggcggcguuggugggagcagccgcacuggguggaaaucuggugacuggauuugcacuagagccgggugcaacgagcacaacuuugcuagcaggauggagugcuaccgaugcaaugcgccgagggacuugucggcuucaggcggcaacaugucugccuauuagugaagaaaaaaaaauccucuguucccuucuuccaagaaggcuucuauuuuuggguugcgcaugcuccagcuaguuugaggagagacgaugaguuucuaguuuuggca
	.(((.((((((((.((((((((....((((((((..((((..((((..((((((((.((....)).))))))))..(((((((......))))))).))))..))))..)))))))).....))))))))..(((..(((....)))..)))...))))))))...(((((..((((((...((((......)))).(((((.(((....)))))..)))..)))))).((..(((..(((.(((((((((((..(((((..(((((..(((((((...................((((((....)))))))))).)))..)))))...))))).....))).)))))))).....)))..)))..)).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1783.123.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	0.111687333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggacuugucgg----cuucaggc-ggcaa---caugucu-gccuauuagu-gaagaaaaaaaaauccucuguucccuucu
            ++--++++++++-||||++++++++|+++--|||+++++--|+++++--+++|++++-------------------++++++
            ++--++++++++-----++++++++-+++-----+++++---+++++--+++-++++|||||||||||||||||||++++++
    REV:    ucuuugaguagcagagaggaguuugaucgaccucguacgcguuggguuuuuaucuuc-------------------ggaaga
	
	cgccagcagguccagcugcuucaagugcgccgcuaacaaagacgaguccggcgguggcgguggcggcgccgccgacgugucucggaugagaggcgcauuuggguuuggcggcggcguuggugggagcagccgcacuggguggaaaucuggugacuggauuugcacuagagccgggugcaacgagcacaacuuugcuagcaggauggagugcuaccgaugcaaugcgccgagggacuugucggcuucaggcggcaacaugucugccuauuagugaagaaaaaaaaauccucuguucccuucuuccaagaaggcuucuauuuuuggguugcgcaugcuccagcuaguuugaggagagacgaugaguuucuaguuuuggca
	.(((.((((((((.((((((((....((((((((..((((..((((..((((((((.((....)).))))))))..(((((((......))))))).))))..))))..)))))))).....))))))))..(((..(((....)))..)))...))))))))...(((((..((((((...((((......)))).(((((.(((....)))))..)))..)))))).((..((((((((.(((((((((((..(((((..(((((..(((((((...................((((((....)))))))))).)))..)))))...))))).....))).)))))))).....))))))))..)).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1783.127.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	0.114417333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggacuugucgg----cuucaggc-ggcaa---caugucu-gccuauuagu-gaagaaaaaaaaauccucuguucccuucu
            ++--+++--+++-||||++++++++|+++--|||+++++--|+++++--+++|++++-------------------++++++
            ++--+++--+++-----++++++++-+++-----+++++---+++++--+++-++++|||||||||||||||||||++++++
    REV:    ucuuugaguagcagagaggaguuugaucgaccucguacgcguuggguuuuuaucuuc-------------------ggaaga
	
	agcagguccagcugcuucaagugcgccgcuaacaaagacgaguccggcgguggcgguggcggcgccgccgacgugucucggaugagaggcgcauuuggguuuggcggcggcguuggugggagcagccgcacuggguggaaaucuggugacuggauuugcacuagagccgggugcaacgagcacaacuuugcuagcaggauggagugcuaccgaugcaaugcgccgagggacuugucggcuucaggcggcaacaugucugccuauuagugaagaaaaaaaaauccucuguucccuucuuccaagaaggcuucuauuuuuggguugcgcaugcuccagcuaguuugaggagagacgaugaguuucuaguuuuggca
	.((((((((.((((((((....((((((((..((((..((((..((((((((.((....)).))))))))..(((((((......))))))).))))..))))..)))))))).....))))))))..(((..(((....)))..)))...))))))))......(((.((((((...((((......)))).(((((.(((....)))))..)))..)))))).((..(((..(((.(((((((((((..(((((..(((((..(((((((...................((((((....)))))))))).)))..)))))...))))).....))).)))))))).....)))..)))..))......))).

##################################################

##################################################
>Contig1783.127.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	0.111687333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggacuugucgg----cuucaggc-ggcaa---caugucu-gccuauuagu-gaagaaaaaaaaauccucuguucccuucu
            ++--++++++++-||||++++++++|+++--|||+++++--|+++++--+++|++++-------------------++++++
            ++--++++++++-----++++++++-+++-----+++++---+++++--+++-++++|||||||||||||||||||++++++
    REV:    ucuuugaguagcagagaggaguuugaucgaccucguacgcguuggguuuuuaucuuc-------------------ggaaga
	
	agcagguccagcugcuucaagugcgccgcuaacaaagacgaguccggcgguggcgguggcggcgccgccgacgugucucggaugagaggcgcauuuggguuuggcggcggcguuggugggagcagccgcacuggguggaaaucuggugacuggauuugcacuagagccgggugcaacgagcacaacuuugcuagcaggauggagugcuaccgaugcaaugcgccgagggacuugucggcuucaggcggcaacaugucugccuauuagugaagaaaaaaaaauccucuguucccuucuuccaagaaggcuucuauuuuuggguugcgcaugcuccagcuaguuugaggagagacgaugaguuucuaguuuuggca
	.((((((((.((((((((....((((((((..((((..((((..((((((((.((....)).))))))))..(((((((......))))))).))))..))))..)))))))).....))))))))..(((..(((....)))..)))...))))))))......(((.((((((...((((......)))).(((((.(((....)))))..)))..)))))).((..((((((((.(((((((((((..(((((..(((((..(((((((...................((((((....)))))))))).)))..)))))...))))).....))).)))))))).....))))))))..))......))).

##################################################

##################################################
>Contig1783.55.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.119028	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccg-----agggacuugucgg----cuucaggc-ggcaa---caugucu-gccuauuagu-gaagaaaaaaaaauccucuguucccuucu
            ++++|||||++--+++--+++-||||++++++++|+++--|||+++++--|+++++--+++|++++-------------------++++++
            ++++-----++--+++--+++-----++++++++-+++-----+++++---+++++--+++-++++|||||||||||||||||||++++++
    REV:    cgguuuugaucuuugaguagcagagaggaguuugaucgaccucguacgcguuggguuuuuaucuuc-------------------ggaaga
	
	uuugcugggccggacguuaggcccggugauugguauugcacaguuggcaacuguggggcccacaacuucgccagcagguccagcugcuucaagugcgccgcuaacaaagacgaguccggcgguggcgguggcggcgccgccgacgugucucggaugagaggcgcauuuggguuuggcggcggcguuggugggagcagccgcacuggguggaaaucuggugacuggauuugcacuagagccgggugcaacgagcacaacuuugcuagcaggauggagugcuaccgaugcaaugcgccgagggacuugucggcuucaggcggcaacaugucugccuauuagugaagaaaaaaaaauccucuguucccuucuuccaagaaggcuucuauuuuuggguugcgcaugcuccagcuaguuugaggagagacgaugaguuucuaguuuuggca
	.((((((((((........))))))))))...((((((((....((((...(((((...)))))((((((((.((((((((.((((((((....((((((((..((((..((((..((((((((.((....)).))))))))..(((((((......))))))).))))..))))..)))))))).....))))))))..(((..(((....)))..)))...)))))))).((((......((((.....)))).......))))..)).))))))))))....))))))))((((((..(((..(((.(((((((((((..(((((..(((((..(((((((...................((((((....)))))))))).)))..)))))...))))).....))).)))))))).....)))..)))..)).....)))).

##################################################

##################################################
>Contig1783.55.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	0.116662	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccg-----agggacuugucgg----cuucaggc-ggcaa---caugucu-gccuauuagu-gaagaaaaaaaaauccucuguucccuucu
            ++++|||||++--++++++++-||||++++++++|+++--|||+++++--|+++++--+++|++++-------------------++++++
            ++++-----++--++++++++-----++++++++-+++-----+++++---+++++--+++-++++|||||||||||||||||||++++++
    REV:    cgguuuugaucuuugaguagcagagaggaguuugaucgaccucguacgcguuggguuuuuaucuuc-------------------ggaaga
	
	uuugcugggccggacguuaggcccggugauugguauugcacaguuggcaacuguggggcccacaacuucgccagcagguccagcugcuucaagugcgccgcuaacaaagacgaguccggcgguggcgguggcggcgccgccgacgugucucggaugagaggcgcauuuggguuuggcggcggcguuggugggagcagccgcacuggguggaaaucuggugacuggauuugcacuagagccgggugcaacgagcacaacuuugcuagcaggauggagugcuaccgaugcaaugcgccgagggacuugucggcuucaggcggcaacaugucugccuauuagugaagaaaaaaaaauccucuguucccuucuuccaagaaggcuucuauuuuuggguugcgcaugcuccagcuaguuugaggagagacgaugaguuucuaguuuuggca
	.((((((((((........))))))))))...((((((((....((((...(((((...)))))((((((((.((((((((.((((((((....((((((((..((((..((((..((((((((.((....)).))))))))..(((((((......))))))).))))..))))..)))))))).....))))))))..(((..(((....)))..)))...)))))))).((((......((((.....)))).......))))..)).))))))))))....))))))))((((((..((((((((.(((((((((((..(((((..(((((..(((((((...................((((((....)))))))))).)))..)))))...))))).....))).)))))))).....))))))))..)).....)))).

##################################################

##################################################
>Contig1797.611.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-1.1259225	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuugauu-----ccgguagagggu-gggauuuggcc
            ++++++++|||||++--++++++++|+++++---+++
            ++++++++-----++--++++++++-+++++|||+++
    REV:    cggacuagugaaggguugucuuuuauuccua---cgg
	
	agcuugauuccgguagagggugggauuuggccaaaaaauugauuucggaaagaggggaacuucuuagaagagggcgguuaucggcuucggcugcucucaggcauccuuauuuucuguugggaagugaucaggcg
	.((((((((((..(((((((((((((...(((.................((((((....))))))....((((((((((.........)))))))))).)))))))).))))))))..)).....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1797.611.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-1.1259225	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuugauu-----ccgguagagggu-gggauuuggcc
            ++++++++|||||++--++++++++|+++++---+++
            ++++++++-----++--++++++++-+++++|||+++
    REV:    cggacuagugaaggguugucuuuuauuccua---cgg
	
	agcuugauuccgguagagggugggauuuggccaaaaaauugauuucggaaagaggggaacuucuuagaagagggcgguuaucggcuucggcugcucucaggcauccuuauuuucuguugggaagugaucaggcg
	.((((((((((..(((((((((((((...(((...........(((...((((((....)))))).)))((((((((((.........)))))))))).)))))))).))))))))..)).....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1802.420.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.142719	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuccuuc-gacuucuagc-agaagcacgagacacggugu
            ++++++++|++++--++++|+++-----++++-+++++++
            ++++++++-++++-|++++-+++|||||++++|+++++++
    REV:    ggaggaaguuugau-aucgaucu-----uucu-ugccgcg
	
	acuuccuucgacuucuagcagaagcacgagacacggugucgagaugcgccguucuuucuagcuauaguuugaaggaggc
	.((((((((((((..(((((((.....((((.(((((((......)))))))))))))).)))).)))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1812.813.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	0.164334444444444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaacuggu-cccccccuuuuucucc
            +++++++++-+++|++++++++++++++++
            +++++++++|+++-++++++++++++++++
    REV:    ucuuuuuug-ucgcgggggggggaaggggg
	
	cagccaggccaaaggggggaaaaccccgggggaaaauuaaaaaacccagggguuuucccccgggaagccccccccgggggcccuucugguccccaacccggccgcuuuucggaaaaaacuggucccccccuuuuucuccucuucugggggaagggggggggcgcuguuuuuucuu
	.(((..((((...((((((.....(((((((((........(((((....))))))))))))))...))))))..(((((((.....))))))).....)))))))....(((((((((.(((((((((((((((((((......)))))))))))))))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1812.922.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	0.164334444444444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaacuggu-cccccccuuuuucucc
            +++++++++-+++|++++++++++++++++
            +++++++++|+++-++++++++++++++++
    REV:    ucuuuuuug-ucgcgggggggggaaggggg
	
	cggaaaaaacuggucccccccuuuuucuccucuucugggggaagggggggggcgcuguuuuuucuu
	.(((((((((.(((((((((((((((((((......)))))))))))))))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1819.733.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	-3.12639466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggcccagaguccggcaauuuugccguuac
            ++-+++++++--+++-++----++++++++
            ++-+++++++||+++-++-|||++++++++
    REV:    acagggucuu--guccuuu---uggcaaug
	
	uuggcccagaguccggcaauuuugccguuacuuuuguguaacgguuuuccuguucugggacac
	.((.(((((((..(((.((....((((((((......)))))))).)).)))))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig1863.401.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	-1.47732416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuugucgaca---uugca--gccuucuucac--cuugcauug
            ++++--+++++-|||++++-||++++--+++++||+++++++++
            ++++--+++++----++++---++++||+++++--+++++++++
    REV:    cuaaguaguugacuagacgaggugga--aagugaaggacguagu
	
	gguuugucgacauugcagccuucuucaccuugcauuggauuggagugaugcaggaagugaaagguggagcagaucaguugaugaauca
	((((..(((((.((((.((((..((((((((((((((........)))))))))..)))))))))...))))....)))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig1863.401.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-1.4108065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuugucgaca---uugca--gccuucuucac--cuugcauug
            +++++++++++-|||++++-||++++--+++++||+++++++++
            +++++++++++----++++---++++||+++++--+++++++++
    REV:    cuaaguaguugacuagacgaggugga--aagugaaggacguagu
	
	gguuugucgacauugcagccuucuucaccuugcauuggauuggagugaugcaggaagugaaagguggagcagaucaguugaugaauca
	(((((((((((.((((.((((..((((((((((((((........)))))))))..)))))))))...))))....))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig187.422.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.84	MeanVal:	0.694083666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacagagugca---ugaucacgguccuggaa
            +++++++-++-|||++--+++++++++++++
            +++++++|++----++-|+++++++++++++
    REV:    uuguuuc-cgauggacc-gugccgggaccuu
	
	ugacagagugcaugaucacgguccuggaauaaaucuuccagggccgugccagguagccuuuguucugguccuuaaccgg
	.(((((((.((.((..(((((((((((((......))))))))))))).))....)))))))))(((((.....)))))

##################################################

##################################################
>Contig187.589.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-2.353728	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgaugguuaccgagauga--------cgcaauc--gcggu
            ++++++++++++++++++-||||||||+++++++||++-++
            ++++++++++++++++++---------+++++++--++-++
    REV:    agcugccgaugguucugugagacauaggcguuagguuggca
	
	augcaagccugguuggccaucggcuugcggaugaucauggugcaguucuggaggacggcucgagccacaccgaagaugaaaucgaugguuaccgagaugacgcaaucgcgguagaauugacgguuggauugcggauacagagugucuugguagccgucgaa
	.(((((((((((....)))..))))))))....(((.(((((..((((..(((.....)))))))..)))))..)))....((((((((((((((((((.(((((((((.((.......)).))..))))))).........)))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig187.591.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-2.353728	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgaugguuaccgagauga--------cgcaauc--gcggu
            ++++++++++++++++++-||||||||+++++++||++-++
            ++++++++++++++++++---------+++++++--++-++
    REV:    agcugccgaugguucugugagacauaggcguuagguuggca
	
	gcaagccugguuggccaucggcuugcggaugaucauggugcaguucuggaggacggcucgagccacaccgaagaugaaaucgaugguuaccgagaugacgcaaucgcgguagaauugacgguuggauugcggauacagagugucuugguagccgucgaa
	((((((((((....)))..))))))).....(((.(((((..((((..(((.....)))))))..)))))..)))....((((((((((((((((((.(((((((((.((.......)).))..))))))).........)))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig187.644.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-2.353728	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgaugguuaccgagauga--------cgcaauc--gcggu
            ++++++++++++++++++-||||||||+++++++||++-++
            ++++++++++++++++++---------+++++++--++-++
    REV:    agcugccgaugguucugugagacauaggcguuagguuggca
	
	cggcucgagccacaccgaagaugaaaucgaugguuaccgagaugacgcaaucgcgguagaauugacgguuggauugcggauacagagugucuugguagccgucgaa
	.(((....)))...............((((((((((((((((((.(((((((((.((.......)).))..))))))).........)))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig187.669.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-2.353728	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgaugguuaccgagauga--------cgcaauc--gcggu
            ++++++++++++++++++-||||||||+++++++||++-++
            ++++++++++++++++++---------+++++++--++-++
    REV:    agcugccgaugguucugugagacauaggcguuagguuggca
	
	aucgaugguuaccgagaugacgcaaucgcgguagaauugacgguuggauugcggauacagagugucuugguagccgucgaa
	.((((((((((((((((((.(((((((((.((.......)).))..))))))).........)))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1892.1154.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.0282489999999996	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcgccuccgaagac-gcuggugagccgccuca-------ugaa--ggugcucuucc
            ++--++++++---+++|+++--++++++++++--|||||||++++||+++-+++++++
            ++--++++++--|+++-+++-|++++++++++---------++++--+++-+++++++
    REV:    ggauuggaggag-uuguugag-auuugguggaauugguugggcuugguuaggagaagg
	
	uccggguugccccccuugggcggcucggccgcgccuccgaagacgcuggugagccgccucaugaaggugcucuucccgcaccccgaguccgccgccaggccuaugaccaccgugucgugggccgcagcgcaugauaugguuagguggguuuggcggcgcgggguguaaugguggcgggugguccggaagaggauugguucggguugguuaaggugguuuagaguuguugaggagguuaggaagugagaugugcauaucgccauuguugaaaagaguagagcuaguauguacuagcacuauacuagcucucuuuugugugagaagagagauauggagguuuuu
	.(((((((((((.....)))))))))))((..((((((...((((((..((((((((((..(((((((.(((((((.((((((((....(((((((((((((((....(((((((((((.((....)).)))))))))))...)))))))))))))))))))))))......(((.....))).))))))).)))..)))).........)))))))))).))).)))..))))))..))....(((((...((((((....((.(((..(((((.(((((((((((((......)).))))))))))))))))...))).))....))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig1892.1162.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.0282489999999996	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcgccuccgaagac-gcuggugagccgccuca-------ugaa--ggugcucuucc
            ++--++++++---+++|+++--++++++++++--|||||||++++||+++-+++++++
            ++--++++++--|+++-+++-|++++++++++---------++++--+++-+++++++
    REV:    ggauuggaggag-uuguugag-auuugguggaauugguugggcuugguuaggagaagg
	
	gccccccuugggcggcucggccgcgccuccgaagacgcuggugagccgccucaugaaggugcucuucccgcaccccgaguccgccgccaggccuaugaccaccgugucgugggccgcagcgcaugauaugguuagguggguuuggcggcgcgggguguaaugguggcgggugguccggaagaggauugguucggguugguuaaggugguuuagaguuguugaggagguuaggaagugagaugugcauaucgccauuguugaaaagaguagagcuaguauguacuagcacuauacuagcucucuuuugugugagaagagagauauggagguuuuuugagu
	((((.....)))).((((..((..((((((...((((((..((((((((((..(((((((.(((((((.((((((((....(((((((((((((((....(((((((((((.((....)).)))))))))))...)))))))))))))))))))))))......(((.....))).))))))).)))..)))).........)))))))))).))).)))..))))))..))....(((((...((((((....((.(((..(((((.(((((((((((((......)).))))))))))))))))...))).))....))))))...)))))..))))

##################################################

##################################################
>Contig1892.1175.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.0282489999999996	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcgccuccgaagac-gcuggugagccgccuca-------ugaa--ggugcucuucc
            ++--++++++---+++|+++--++++++++++--|||||||++++||+++-+++++++
            ++--++++++--|+++-+++-|++++++++++---------++++--+++-+++++++
    REV:    ggauuggaggag-uuguugag-auuugguggaauugguugggcuugguuaggagaagg
	
	ggcucggccgcgccuccgaagacgcuggugagccgccucaugaaggugcucuucccgcaccccgaguccgccgccaggccuaugaccaccgugucgugggccgcagcgcaugauaugguuagguggguuuggcggcgcgggguguaaugguggcgggugguccggaagaggauugguucggguugguuaaggugguuuagaguuguugaggagguuaggaagugagaugugcauaucgccauuguugaaaagaguagagcuaguauguacuagcacuauacuagcucucuuuugugugagaagagagauauggagguuuuuugagu
	.((((..((..((((((...((((((..((((((((((..(((((((.(((((((.((((((((....(((((((((((((((....(((((((((((.((....)).)))))))))))...)))))))))))))))))))))))......(((.....))).))))))).)))..)))).........)))))))))).))).)))..))))))..))....(((((...((((((....((.(((..(((((.(((((((((((((......)).))))))))))))))))...))).))....))))))...)))))..))))

##################################################

##################################################
>Contig1892.1181.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.0282489999999996	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcgccuccgaagac-gcuggugagccgccuca-------ugaa--ggugcucuucc
            ++--++++++---+++|+++--++++++++++--|||||||++++||+++-+++++++
            ++--++++++--|+++-+++-|++++++++++---------++++--+++-+++++++
    REV:    ggauuggaggag-uuguugag-auuugguggaauugguugggcuugguuaggagaagg
	
	gccgcgccuccgaagacgcuggugagccgccucaugaaggugcucuucccgcaccccgaguccgccgccaggccuaugaccaccgugucgugggccgcagcgcaugauaugguuagguggguuuggcggcgcgggguguaaugguggcgggugguccggaagaggauugguucggguugguuaaggugguuuagaguuguugaggagguuaggaagugagaugugcauaucgccauuguugaaaagaguagagcuaguauguacuagcacuauacuagcucucuuuugugugagaagagagauauggagguuuuu
	.((..((((((...((((((..((((((((((..(((((((.(((((((.((((((((....(((((((((((((((....(((((((((((.((....)).)))))))))))...)))))))))))))))))))))))......(((.....))).))))))).)))..)))).........)))))))))).))).)))..))))))..))....(((((...((((((....((.(((..(((((.(((((((((((((......)).))))))))))))))))...))).))....))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig1892.1185.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.0285228333333329	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccuccgaagac-gcuggugagccgccuca-------ugaa--ggugcucuucc
            ++++++---+++|+++--++++++++++--|||||||++++||+++-+++++++
            ++++++--|+++-+++-|++++++++++---------++++--+++-+++++++
    REV:    uggaggag-uuguugag-auuugguggaauugguugggcuugguuaggagaagg
	
	cgccuccgaagacgcuggugagccgccucaugaaggugcucuucccgcaccccgaguccgccgccaggccuaugaccaccgugucgugggccgcagcgcaugauaugguuagguggguuuggcggcgcgggguguaaugguggcgggugguccggaagaggauugguucggguugguuaaggugguuuagaguuguugaggagguuaggaagugagaugugcauaucgccauuguugaaaagaguagagcuaguauguacuagcacuauacuagcucucuuuugugugagaagagagauauggagguuuuu
	.((((((...((((((..((((((((((..(((((((.(((((((.((((((((....(((((((((((((((....(((((((((((.((....)).)))))))))))...)))))))))))))))))))))))......(((.....))).))))))).)))..)))).........)))))))))).))).)))..))))))........(((((...((((((....((.(((..(((((.(((((((((((((......)).))))))))))))))))...))).))....))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig1900.360.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	5.46329833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagc-gucgcc-----------cuucugaa-gg--gacuugaaguauaccuuguuagcacc--cgaggauaugaagcccgcgcagauggugccuugcaac
            ++++++-|++-+++|||||||||||++++++--|++||++++++++++-----------+++++||++-++++-----+++++-++++-----+++--++-++
            ++++++--++-+++-----------++++++---++--++++++++++--------|||+++++--++|++++|||||+++++-++++|||||+++-|++-++
    REV:    ggugucaucgucggaaucacguucugaagacgcaccgucugaacuucagucgucug---uguggaagc-ccua-----uggguacguu-----cggu-cggug
	
	accauagcgucgcccuucugaagggacuugaaguauaccuuguuagcacccgaggauaugaagcccgcgcagauggugccuugcaacacgagaagaaccucagaagcagcaggguggguguggagcgggauuacuccauccacagcaaggucaagccuugcuauggagaguccaaggccguugaccccagggaacugggagacgaaaccuggggucacugcugcuuugaugagguugguuguguucccuggggaugcuagccccgagaauacaaagucgauuucggugacggagguggcuggcuugcauggguaucccgaaggugugucugcugacuucaagucugccacgcagaagucuugcacuaaggcugcuacugugga
	.((((((.((.(((((((((..((((((((((((...........(((((((.((((.....(((((.((((.....(((..((.((.(((....(((((((((((((((((.........((....(((((.((((((....(((((((.....))))))))))))))))))....))..((((((((((....((.....))...))))))))))))))))))))..)))))))..((((((((..(((((.......))))).))))))))..)))..((((....)))).)).)).))))))).)))))))))))..)))))........))))))))))..))...))))))...........))).))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig1900.360.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	2.5921505	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagc-gucgcc-----------cuucugaa-gg--gacuugaaguauaccuuguuagcac-ccga-ggauaugaagcccgcgcagauggugccuugcaac
            ++++++-|++-+++|||||||||||++++++--|++||++++++++++-------++--++++|++--|++----++-+++++-++++-----+++--++-++
            ++++++--++-+++-----------++++++---++--++++++++++--|||||++--++++-++---++||||++-+++++-++++|||||+++-|++-++
    REV:    ggugucaucgucggaaucacguucugaagacgcaccgucugaacuucagu-----cgucuguguggaagcc----cuauggguacguu-----cggu-cggug
	
	accauagcgucgcccuucugaagggacuugaaguauaccuuguuagcacccgaggauaugaagcccgcgcagauggugccuugcaacacgagaagaaccucagaagcagcaggguggguguggagcgggauuacuccauccacagcaaggucaagccuugcuauggagaguccaaggccguugaccccagggaacugggagacgaaaccuggggucacugcugcuuugaugagguugguuguguucccuggggaugcuagccccgagaauacaaagucgauuucggugacggagguggcuggcuugcauggguaucccgaaggugugucugcugacuucaagucugccacgcagaagucuugcacuaaggcugcuacugugga
	.((((((.((.(((((((((..((((((((((((.......((..((((((..((....((.(((((.((((.....(((..((.((.(((....(((((((((((((((((.........((....(((((.((((((....(((((((.....))))))))))))))))))....))..((((((((((....((.....))...))))))))))))))))))))..)))))))..((((((((..(((((.......))))).))))))))..)))..((((....)))).)).)).))))))).))))).))))...)).))))..))..))))))))))..))...))))))...........))).))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig1900.360.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	2.371219	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauagc-gucgcc-----------cuucugaa-gg--gacuugaaguauaccuuguua--gcacc--cgaggauaugaagcccgcgcagauggugccuugcaac
            ++++++-|++-+++|||||||||||++++++--|++||++++++++++-------++--||+++++||++-++++-----+++++-++++-----+++--++-++
            ++++++--++-+++-----------++++++---++--++++++++++--|||||++----+++++--++|++++|||||+++++-++++|||||+++-|++-++
    REV:    ggugucaucgucggaaucacguucugaagacgcaccgucugaacuucagu-----cgucuguguggaagc-ccua-----uggguacguu-----cggu-cggug
	
	accauagcgucgcccuucugaagggacuugaaguauaccuuguuagcacccgaggauaugaagcccgcgcagauggugccuugcaacacgagaagaaccucagaagcagcaggguggguguggagcgggauuacuccauccacagcaaggucaagccuugcuauggagaguccaaggccguugaccccagggaacugggagacgaaaccuggggucacugcugcuuugaugagguugguuguguucccuggggaugcuagccccgagaauacaaagucgauuucggugacggagguggcuggcuugcauggguaucccgaaggugugucugcugacuucaagucugccacgcagaagucuugcacuaaggcugcuacugugga
	.((((((.((.(((((((((..((((((((((((.......((..(((((((.((((.....(((((.((((.....(((..((.((.(((....(((((((((((((((((.........((....(((((.((((((....(((((((.....))))))))))))))))))....))..((((((((((....((.....))...))))))))))))))))))))..)))))))..((((((((..(((((.......))))).))))))))..)))..((((....)))).)).)).))))))).)))))))))))..)))))....))..))))))))))..))...))))))...........))).))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig1906.267.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	2.724853	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagagccuccugcagcucc-accuccaccuucauccucccuuccuugaucuu--ggccucaaccucc-accugcgucuccuucu--ucaucuuguucagcgccgcggcuaucucgg---cccucgcugccuucaugaucgcugcc
            +++-+++++---++--++++|+++++--++-++-++++++-++++--++++++||++-++++---++-|++++---++++++++-||++--+++-+++----++--++++++++++-|||++-+++++++++++----++-++-++
            +++|+++++--|++-|++++-+++++-|++-++-++++++-++++--++++++--++-++++|||++--++++|||++++++++---++--+++-+++---|++-|++++++++++----++-+++++++++++-|||++-++-++
    REV:    ggu-ucggauu-uga-gggguuggaga-ggcaggaggaggcgagguuuuaggguuucagagu---aguuuggg---agagggaguuuaggcgaagaaggga-gga-ccgguggaguuagaggaagcgacggaagc---ggggaggg
	
	gccagagccuccugcagcuccaccuccaccuucauccucccuuccuugaucuuggccucaaccuccaccugcgucuccuucuucaucuuguucagcgccgcggcuaucucggcccucgcugccuucaugaucgcugccgccugcuccuccagcugcuucaccuccguggagguguccuugacgcuguugagcuucuccuugauagcggcgucucucucguccaugaacuugccgaggggggaguaguagaccuugucgaggccaaccaugaggagcaggaacuggacgaucaugauugggagggugaggucgaagucgaagagagcggccuucucgaucucggcggccagagagggaggggcgaaggcagcgaaggagauugagguggccaggagggaagaagcggauuugagggagaggguuugaugagacuuugggauuuuggagcggaggaggacggagagguuggggaguuuaggcuugg
	.(((.(((((...((..(((((((((..((.((.((((((.((((..((((((((.((((...((.((((...((((((((.((..(((.(((....((..((((((((((.((.(((((((((((....((.((.((.((((((((((.........((((((....)))))).((((((((((((..((......))..))))).((..((((((((..((......)).))))))))..))..........)))))))........))))))))))..((((.((.((..(((((((((((((...(((....)))......)).)))))))))))..)))).))))...)).)).)).))))))))))).))....)))))))))).))...))).)))..))...))))))))))))..)))))).))..))))))..)))).)))))).)).)).))))).)))).))..))))))))

##################################################

##################################################
>Contig1906.267.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	3.30185183333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagagccuccugcagcucc-accuccaccuucauccucccuuccuugaucuu--ggccucaaccuccaccugcgucuccuucu--ucaucuuguucagcgccgcggcuaucucgg---cccucgcugccuucaugaucgcugcc
            +++-+++++---++--++++|+++++--++-++-++++++-++++--++++++||++-++++------++++---++++++++-||++--+++-+++----++--++++++++++-|||++-+++++++++++----++-++-++
            +++|+++++--|++-|++++-+++++-|++-++-++++++-++++--++++++--++-++++----||++++|||++++++++---++--+++-+++---|++-|++++++++++----++-+++++++++++-|||++-++-++
    REV:    ggu-ucggauu-uga-gggguuggaga-ggcaggaggaggcgagguuuuaggguuucagaguaguu--uggg---agagggaguuuaggcgaagaaggga-gga-ccgguggaguuagaggaagcgacggaagc---ggggaggg
	
	gccagagccuccugcagcuccaccuccaccuucauccucccuuccuugaucuuggccucaaccuccaccugcgucuccuucuucaucuuguucagcgccgcggcuaucucggcccucgcugccuucaugaucgcugccgccugcuccuccagcugcuucaccuccguggagguguccuugacgcuguugagcuucuccuugauagcggcgucucucucguccaugaacuugccgaggggggaguaguagaccuugucgaggccaaccaugaggagcaggaacuggacgaucaugauugggagggugaggucgaagucgaagagagcggccuucucgaucucggcggccagagagggaggggcgaaggcagcgaaggagauugagguggccaggagggaagaagcggauuugagggagaggguuugaugagacuuugggauuuuggagcggaggaggacggagagguuggggaguuuaggcuugg
	.(((.(((((...((..(((((((((..((.((.((((((.((((..((((((((.((((......((((...((((((((.((..(((.(((....((..((((((((((.((.(((((((((((....((.((.((.((((((((((.........((((((....)))))).((((((((((((..((......))..))))).((..((((((((..((......)).))))))))..))..........)))))))........))))))))))..((((.((.((..(((((((((((((...(((....)))......)).)))))))))))..)))).))))...)).)).)).))))))))))).))....)))))))))).))...))).)))..))...))))))))))))....)))).))..))))))..)))).)))))).)).)).))))).)))).))..))))))))

##################################################

##################################################
>Contig1906.270.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	2.7351115	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagccuccugcagcucc-accuccaccuucauccucccuuccuugaucuu--ggccucaaccucc-accugcgucuccuucu--ucaucuuguucagcgccgcggcuaucucgg---cccucgcugccuucaugaucgcugcc
            ++++++---++--++++|+++++--++-++-++++++-++++--++++++||++-++++---++-|++++---++++++++-||++--+++-+++----++--++++++++++-|||++-+++++++++++----++-++-++
            ++++++--|++-|++++-+++++-|++-++-++++++-++++--++++++--++-++++|||++--++++|||++++++++---++--+++-+++---|++-|++++++++++----++-+++++++++++-|||++-++-++
    REV:    uucggauu-uga-gggguuggaga-ggcaggaggaggcgagguuuuaggguuucagagu---aguuuggg---agagggaguuuaggcgaagaaggga-gga-ccgguggaguuagaggaagcgacggaagc---ggggaggg
	
	agagccuccugcagcuccaccuccaccuucauccucccuuccuugaucuuggccucaaccuccaccugcgucuccuucuucaucuuguucagcgccgcggcuaucucggcccucgcugccuucaugaucgcugccgccugcuccuccagcugcuucaccuccguggagguguccuugacgcuguugagcuucuccuugauagcggcgucucucucguccaugaacuugccgaggggggaguaguagaccuugucgaggccaaccaugaggagcaggaacuggacgaucaugauugggagggugaggucgaagucgaagagagcggccuucucgaucucggcggccagagagggaggggcgaaggcagcgaaggagauugagguggccaggagggaagaagcggauuugagggagaggguuugaugagacuuugggauuuuggagcggaggaggacggagagguuggggaguuuaggcuug
	.((((((...((..(((((((((..((.((.((((((.((((..((((((((.((((...((.((((...((((((((.((..(((.(((....((..((((((((((.((.(((((((((((....((.((.((.((((((((((.........((((((....)))))).((((((((((((..((......))..))))).((..((((((((..((......)).))))))))..))..........)))))))........))))))))))..((((.((.((..(((((((((((((...(((....)))......)).)))))))))))..)))).))))...)).)).)).))))))))))).))....)))))))))).))...))).)))..))...))))))))))))..)))))).))..))))))..)))).)))))).)).)).))))).)))).))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig1906.270.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	3.32121266666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagccuccugcagcucc-accuccaccuucauccucccuuccuugaucuu--ggccucaaccuccaccugcgucuccuucu--ucaucuuguucagcgccgcggcuaucucgg---cccucgcugccuucaugaucgcugcc
            ++++++---++--++++|+++++--++-++-++++++-++++--++++++||++-++++------++++---++++++++-||++--+++-+++----++--++++++++++-|||++-+++++++++++----++-++-++
            ++++++--|++-|++++-+++++-|++-++-++++++-++++--++++++--++-++++----||++++|||++++++++---++--+++-+++---|++-|++++++++++----++-+++++++++++-|||++-++-++
    REV:    uucggauu-uga-gggguuggaga-ggcaggaggaggcgagguuuuaggguuucagaguaguu--uggg---agagggaguuuaggcgaagaaggga-gga-ccgguggaguuagaggaagcgacggaagc---ggggaggg
	
	agagccuccugcagcuccaccuccaccuucauccucccuuccuugaucuuggccucaaccuccaccugcgucuccuucuucaucuuguucagcgccgcggcuaucucggcccucgcugccuucaugaucgcugccgccugcuccuccagcugcuucaccuccguggagguguccuugacgcuguugagcuucuccuugauagcggcgucucucucguccaugaacuugccgaggggggaguaguagaccuugucgaggccaaccaugaggagcaggaacuggacgaucaugauugggagggugaggucgaagucgaagagagcggccuucucgaucucggcggccagagagggaggggcgaaggcagcgaaggagauugagguggccaggagggaagaagcggauuugagggagaggguuugaugagacuuugggauuuuggagcggaggaggacggagagguuggggaguuuaggcuug
	.((((((...((..(((((((((..((.((.((((((.((((..((((((((.((((......((((...((((((((.((..(((.(((....((..((((((((((.((.(((((((((((....((.((.((.((((((((((.........((((((....)))))).((((((((((((..((......))..))))).((..((((((((..((......)).))))))))..))..........)))))))........))))))))))..((((.((.((..(((((((((((((...(((....)))......)).)))))))))))..)))).))))...)).)).)).))))))))))).))....)))))))))).))...))).)))..))...))))))))))))....)))).))..))))))..)))).)))))).)).)).))))).)))).))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig1906.276.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	2.032631	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccugcagcucc---accuccaccuucauccucccuuccuugaucuu--ggccucaaccucc-accugcgucuccuucu--ucaucuuguucagcgccgcggcuaucucgg---cccucgcugccuucaugaucgcugcc
            ++++-++++++|||+++++--++-++-++++++-++++--++++++||++-++++---++-|++++---++++++++-||++--+++-+++----++--++++++++++-|||++-+++++++++++----++-++-++
            ++++|++++++---+++++-|++-++-++++++-++++--++++++--++-++++|||++--++++|||++++++++---++--+++-+++---|++-|++++++++++----++-+++++++++++-|||++-++-++
    REV:    ggau-uugagggguuggaga-ggcaggaggaggcgagguuuuaggguuucagagu---aguuuggg---agagggaguuuaggcgaagaaggga-gga-ccgguggaguuagaggaagcgacggaagc---ggggaggg
	
	uccugcagcuccaccuccaccuucauccucccuuccuugaucuuggccucaaccuccaccugcgucuccuucuucaucuuguucagcgccgcggcuaucucggcccucgcugccuucaugaucgcugccgccugcuccuccagcugcuucaccuccguggagguguccuugacgcuguugagcuucuccuugauagcggcgucucucucguccaugaacuugccgaggggggaguaguagaccuugucgaggccaaccaugaggagcaggaacuggacgaucaugauugggagggugaggucgaagucgaagagagcggccuucucgaucucggcggccagagagggaggggcgaaggcagcgaaggagauugagguggccaggagggaagaagcggauuugagggagaggguuugaugagacuuugggauuuuggagcggaggaggacggagagguuggggaguuuaggc
	.((((.(((((((((((..((.((.((((((.((((..((((((((.((((...((.((((...((((((((.((..(((.(((....((..((((((((((.((.(((((((((((....((.((.((.((((((((((.........((((((....)))))).((((((((((((..((......))..))))).((..((((((((..((......)).))))))))..))..........)))))))........))))))))))..((((.((.((..(((((((((((((...(((....)))......)).)))))))))))..)))).))))...)).)).)).))))))))))).))....)))))))))).))...))).)))..))...))))))))))))..)))))).))..))))))..)))).)))))).)).)).)))))...)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1906.276.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	2.605496	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccugcagcucc---accuccaccuucauccucccuuccuugaucuu--ggccucaaccuccaccugcgucuccuucu--ucaucuuguucagcgccgcggcuaucucgg---cccucgcugccuucaugaucgcugcc
            ++++-++++++|||+++++--++-++-++++++-++++--++++++||++-++++------++++---++++++++-||++--+++-+++----++--++++++++++-|||++-+++++++++++----++-++-++
            ++++|++++++---+++++-|++-++-++++++-++++--++++++--++-++++----||++++|||++++++++---++--+++-+++---|++-|++++++++++----++-+++++++++++-|||++-++-++
    REV:    ggau-uugagggguuggaga-ggcaggaggaggcgagguuuuaggguuucagaguaguu--uggg---agagggaguuuaggcgaagaaggga-gga-ccgguggaguuagaggaagcgacggaagc---ggggaggg
	
	uccugcagcuccaccuccaccuucauccucccuuccuugaucuuggccucaaccuccaccugcgucuccuucuucaucuuguucagcgccgcggcuaucucggcccucgcugccuucaugaucgcugccgccugcuccuccagcugcuucaccuccguggagguguccuugacgcuguugagcuucuccuugauagcggcgucucucucguccaugaacuugccgaggggggaguaguagaccuugucgaggccaaccaugaggagcaggaacuggacgaucaugauugggagggugaggucgaagucgaagagagcggccuucucgaucucggcggccagagagggaggggcgaaggcagcgaaggagauugagguggccaggagggaagaagcggauuugagggagaggguuugaugagacuuugggauuuuggagcggaggaggacggagagguuggggaguuuaggc
	.((((.(((((((((((..((.((.((((((.((((..((((((((.((((......((((...((((((((.((..(((.(((....((..((((((((((.((.(((((((((((....((.((.((.((((((((((.........((((((....)))))).((((((((((((..((......))..))))).((..((((((((..((......)).))))))))..))..........)))))))........))))))))))..((((.((.((..(((((((((((((...(((....)))......)).)))))))))))..)))).))))...)).)).)).))))))))))).))....)))))))))).))...))).)))..))...))))))))))))....)))).))..))))))..)))).)))))).)).)).)))))...)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1906.280.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	2.06023133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gca---gcucc---accuccaccuucauccucccuuccuugaucuu--ggccucaaccucc-accugcgucuccuucu--ucaucuuguucagcgccgcggcuaucucgg---cccucgcugccuucaugaucgcugcc
            ++-|||+++++|||+++++--++-++-++++++-++++--++++++||++-++++---++-|++++---++++++++-||++--+++-+++----++--++++++++++-|||++-+++++++++++----++-++-++
            ++----+++++---+++++-|++-++-++++++-++++--++++++--++-++++|||++--++++|||++++++++---++--+++-+++---|++-|++++++++++----++-+++++++++++-|||++-++-++
    REV:    cggauuugagggguuggaga-ggcaggaggaggcgagguuuuaggguuucagagu---aguuuggg---agagggaguuuaggcgaagaaggga-gga-ccgguggaguuagaggaagcgacggaagc---ggggaggg
	
	gcagcuccaccuccaccuucauccucccuuccuugaucuuggccucaaccuccaccugcgucuccuucuucaucuuguucagcgccgcggcuaucucggcccucgcugccuucaugaucgcugccgccugcuccuccagcugcuucaccuccguggagguguccuugacgcuguugagcuucuccuugauagcggcgucucucucguccaugaacuugccgaggggggaguaguagaccuugucgaggccaaccaugaggagcaggaacuggacgaucaugauugggagggugaggucgaagucgaagagagcggccuucucgaucucggcggccagagagggaggggcgaaggcagcgaaggagauugagguggccaggagggaagaagcggauuugagggagaggguuugaugagacuuugggauuuuggagcggaggaggacggagagguuggggaguuuaggcu
	((.((((((((((..((.((.((((((.((((..((((((((.((((...((.((((...((((((((.((..(((.(((....((..((((((((((.((.(((((((((((....((.((.((.((((((((((.........((((((....)))))).((((((((((((..((......))..))))).((..((((((((..((......)).))))))))..))..........)))))))........))))))))))..((((.((.((..(((((((((((((...(((....)))......)).)))))))))))..)))).))))...)).)).)).))))))))))).))....)))))))))).))...))).)))..))...))))))))))))..)))))).))..))))))..)))).)))))).)).)).)))))...)))))....)).

##################################################

##################################################
>Contig1906.280.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	2.630152	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gca---gcucc---accuccaccuucauccucccuuccuugaucuu--ggccucaaccuccaccugcgucuccuucu--ucaucuuguucagcgccgcggcuaucucgg---cccucgcugccuucaugaucgcugcc
            ++-|||+++++|||+++++--++-++-++++++-++++--++++++||++-++++------++++---++++++++-||++--+++-+++----++--++++++++++-|||++-+++++++++++----++-++-++
            ++----+++++---+++++-|++-++-++++++-++++--++++++--++-++++----||++++|||++++++++---++--+++-+++---|++-|++++++++++----++-+++++++++++-|||++-++-++
    REV:    cggauuugagggguuggaga-ggcaggaggaggcgagguuuuaggguuucagaguaguu--uggg---agagggaguuuaggcgaagaaggga-gga-ccgguggaguuagaggaagcgacggaagc---ggggaggg
	
	gcagcuccaccuccaccuucauccucccuuccuugaucuuggccucaaccuccaccugcgucuccuucuucaucuuguucagcgccgcggcuaucucggcccucgcugccuucaugaucgcugccgccugcuccuccagcugcuucaccuccguggagguguccuugacgcuguugagcuucuccuugauagcggcgucucucucguccaugaacuugccgaggggggaguaguagaccuugucgaggccaaccaugaggagcaggaacuggacgaucaugauugggagggugaggucgaagucgaagagagcggccuucucgaucucggcggccagagagggaggggcgaaggcagcgaaggagauugagguggccaggagggaagaagcggauuugagggagaggguuugaugagacuuugggauuuuggagcggaggaggacggagagguuggggaguuuaggcu
	((.((((((((((..((.((.((((((.((((..((((((((.((((......((((...((((((((.((..(((.(((....((..((((((((((.((.(((((((((((....((.((.((.((((((((((.........((((((....)))))).((((((((((((..((......))..))))).((..((((((((..((......)).))))))))..))..........)))))))........))))))))))..((((.((.((..(((((((((((((...(((....)))......)).)))))))))))..)))).))))...)).)).)).))))))))))).))....)))))))))).))...))).)))..))...))))))))))))....)))).))..))))))..)))).)))))).)).)).)))))...)))))....)).

##################################################

##################################################
>Contig1941.657.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.1812015	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cguggaucugcggcacacaucauguuuuugg-cgucccacauuugcug
            +++++++++-+++++---+++--++-+++++|++++++------++++
            +++++++++|+++++--|+++--++|+++++-++++++---|||++++
    REV:    gcgccuaga-gucguua-uggcucg-ggacuggcaggggcu---cgac
	
	uccacuuccuuggugcucaucuugccucugaacauggcugaugcugugagguaccggccguggcguggaucugcggcacacaucauguuuuuggcgucccacauuugcugugucagcucggggacggucagggcucgguauugcugagauccgcgagauguuagaggggcgaauccgaccaugaagaagugg
	.((((((.(((.(((.((...((((((((...((((((((.((((....)))).)))))))).(((((((((.(((((...(((..((.(((((((((((......((((...))))...)))))).)))))))..)))..)))))))))))))).........))))))))....)).))).)))))))))

##################################################

##################################################
>Contig1951.386.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.86	MeanVal:	1.10825	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcacccucugcgaccugugcugaaagagaugaaucugaggucgugcu
            ++-+++++--+++-++----+++++---+++++----+++++++++++
            ++|+++++--+++|++--||+++++-||+++++-|||+++++++++++
    REV:    gc-ugggacuugc-ggug--gacuua--cuacuc---cuccagcacga
	
	cgugccaaguaggggcgccacgcacccucugcgaccugugcugaaagagaugaaucugaggucgugcucgguuagcacgaccuccucaucauucagguggcguucagggucga
	.(((((.......)))))..((.(((((..(((.((....(((((...(((((....(((((((((((.....))))))))))).))))).)))))..)))))..))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1951.405.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.86	MeanVal:	1.10825	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcacccucugcgaccugugcugaaagagaugaaucugaggucgugcu
            ++-+++++--+++-++----+++++---+++++----+++++++++++
            ++|+++++--+++|++--||+++++-||+++++-|||+++++++++++
    REV:    gc-ugggacuugc-ggug--gacuua--cuacuc---cuccagcacga
	
	acgcacccucugcgaccugugcugaaagagaugaaucugaggucgugcucgguuagcacgaccuccucaucauucagguggcguucagggucga
	.((.(((((..(((.((....(((((...(((((....(((((((((((.....))))))))))).))))).)))))..)))))..))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1993.1007.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.730621999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgucuccuccgcuuccuccca-ucauccu-ccuugau-ccucucug
            ++++--+++++-++++-----|++++++-|+++--++|++++++++
            ++++-|+++++|++++------++++++--+++--++-++++++++
    REV:    gcagc-gaggc-aaggcacugcaguaggucgggguuagggagaggc
	
	ucgucuccuccgcuuccucccaucauccuccuugauccucucugcuguugaacuuuccgggcugcccggcgauguaccacagcgggcagcccggaaaguucaaccccaacacuccguucccuugcuggacguagacgaggcgaggggcggggaagaacuuggggacggagagggauuggggcuggaugacgucacggaacggagcgacgccggcgcagaugaacugguccucgugggg
	.((((..(((((.((((.....((((((.(((..((((((((((...(((((((((((((((((((((....((.....)).)))))))))))))))))))))((((((..(((((.(((((((((...((....)).))))))))))))))......)))))).)))))))).))..)))..))))))......))))))))).))))((.(((..(((......)))..))).)).

##################################################

##################################################
>Contig1993.1013.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	0.818773333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccgcuuccuccca-ucauccu-ccuugau-ccucucug
            +++++-++++-----|++++++-|+++--++|++++++++
            +++++|++++------++++++--+++--++-++++++++
    REV:    gaggc-aaggcacugcaguaggucgggguuagggagaggc
	
	ccuccgcuuccucccaucauccuccuugauccucucugcuguugaacuuuccgggcugcccggcgauguaccacagcgggcagcccggaaaguucaaccccaacacuccguucccuugcuggacguagacgaggcgaggggcggggaagaacuuggggacggagagggauuggggcuggaugacgucacggaacggagcgacgccggcgcagaugaacugguccucguggggguuc
	.(((((.((((.....((((((.(((..((((((((((...(((((((((((((((((((((....((.....)).)))))))))))))))))))))((((((..(((((.(((((((((...((....)).))))))))))))))......)))))).)))))))).))..)))..))))))......))))))))).(((.((.(((..(((......)))..))).)).))).

##################################################

##################################################
>Contig1993.901.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.966023333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccucgcgaau-ccuguggaucuuuuggugcu--cgucuccuccgcuuccuccca-ucauccu-ccuugau-ccucucug
            ++++++++++--|++-++--++++----+++++||++++--+++++-++++-----|++++++-|+++--++|++++++++
            ++++++++++---++-++--++++||||+++++--++++-|+++++|++++------++++++--+++--++-++++++++
    REV:    ugggggugcuccuggucaaguaga----cgcggccgcagc-gaggc-aaggcacugcaguaggucgggguuagggagaggc
	
	guugucguucugcauccuccugacggucuccguuggaacgucgaacgccucggcgaucagcuccucgucuacgucacccucgcgaauccuguggaucuuuuggugcucgucuccuccgcuuccucccaucauccuccuugauccucucugcuguugaacuuuccgggcugcccggcgauguaccacagcgggcagcccggaaaguucaaccccaacacuccguucccuugcuggacguagacgaggcgaggggcggggaagaacuuggggacggagagggauuggggcuggaugacgucacggaacggagcgacgccggcgcagaugaacugguccucguggggguu
	((...((....((....(((.(((((...)))))))).((((((.....))))))....))....))...))...((((((((((..((.((..((((....(((((((((..(((((.((((.....((((((.(((..((((((((((...(((((((((((((((((((((....((.....)).)))))))))))))))))))))((((((..(((((.(((((((((...((....)).))))))))))))))......)))))).)))))))).))..)))..))))))......))))))))).))))..)))))))))..)).))...)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1993.901.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.966023333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccucgcgaau-ccuguggaucuuuuggugcu--cgucuccuccgcuuccuccca-ucauccu-ccuugau-ccucucug
            ++++++++++--|++-++--++++----+++++||++++--+++++-++++-----|++++++-|+++--++|++++++++
            ++++++++++---++-++--++++||||+++++--++++-|+++++|++++------++++++--+++--++-++++++++
    REV:    ugggggugcuccuggucaaguaga----cgcggccgcagc-gaggc-aaggcacugcaguaggucgggguuagggagaggc
	
	guugucguucugcauccuccugacggucuccguuggaacgucgaacgccucggcgaucagcuccucgucuacgucacccucgcgaauccuguggaucuuuuggugcucgucuccuccgcuuccucccaucauccuccuugauccucucugcuguugaacuuuccgggcugcccggcgauguaccacagcgggcagcccggaaaguucaaccccaacacuccguucccuugcuggacguagacgaggcgaggggcggggaagaacuuggggacggagagggauuggggcuggaugacgucacggaacggagcgacgccggcgcagaugaacugguccucguggggguu
	((...((....((......(((((((...)))))))..((((((.....))))))....))....))...))...((((((((((..((.((..((((....(((((((((..(((((.((((.....((((((.(((..((((((((((...(((((((((((((((((((((....((.....)).)))))))))))))))))))))((((((..(((((.(((((((((...((....)).))))))))))))))......)))))).)))))))).))..)))..))))))......))))))))).))))..)))))))))..)).))...)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1993.904.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.966023333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccucgcgaau-ccuguggaucuuuuggugcu--cgucuccuccgcuuccuccca-ucauccu-ccuugau-ccucucug
            ++++++++++--|++-++--++++----+++++||++++--+++++-++++-----|++++++-|+++--++|++++++++
            ++++++++++---++-++--++++||||+++++--++++-|+++++|++++------++++++--+++--++-++++++++
    REV:    ugggggugcuccuggucaaguaga----cgcggccgcagc-gaggc-aaggcacugcaguaggucgggguuagggagaggc
	
	gucguucugcauccuccugacggucuccguuggaacgucgaacgccucggcgaucagcuccucgucuacgucacccucgcgaauccuguggaucuuuuggugcucgucuccuccgcuuccucccaucauccuccuugauccucucugcuguugaacuuuccgggcugcccggcgauguaccacagcgggcagcccggaaaguucaaccccaacacuccguucccuugcuggacguagacgaggcgaggggcggggaagaacuuggggacggagagggauuggggcuggaugacgucacggaacggagcgacgccggcgcagaugaacugguccucguggggguucca
	..(((((.((....(((.(((((...))))))))..)).)))))....(((((........)))))......((((((((((..((.((..((((....(((((((((..(((((.((((.....((((((.(((..((((((((((...(((((((((((((((((((((....((.....)).)))))))))))))))))))))((((((..(((((.(((((((((...((....)).))))))))))))))......)))))).)))))))).))..)))..))))))......))))))))).))))..)))))))))..)).))...))))))))))....

##################################################

##################################################
>Contig1993.912.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.966023333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccucgcgaau-ccuguggaucuuuuggugcu--cgucuccuccgcuuccuccca-ucauccu-ccuugau-ccucucug
            ++++++++++--|++-++--++++----+++++||++++--+++++-++++-----|++++++-|+++--++|++++++++
            ++++++++++---++-++--++++||||+++++--++++-|+++++|++++------++++++--+++--++-++++++++
    REV:    ugggggugcuccuggucaaguaga----cgcggccgcagc-gaggc-aaggcacugcaguaggucgggguuagggagaggc
	
	gcauccuccugacggucuccguuggaacgucgaacgccucggcgaucagcuccucgucuacgucacccucgcgaauccuguggaucuuuuggugcucgucuccuccgcuuccucccaucauccuccuugauccucucugcuguugaacuuuccgggcugcccggcgauguaccacagcgggcagcccggaaaguucaaccccaacacuccguucccuugcuggacguagacgaggcgaggggcggggaagaacuuggggacggagagggauuggggcuggaugacgucacggaacggagcgacgccggcgcagaugaacugguccucguggggguucca
	((....(((.(((((...)))))))).((((((.....))))))....))..............((((((((((..((.((..((((....(((((((((..(((((.((((.....((((((.(((..((((((((((...(((((((((((((((((((((....((.....)).)))))))))))))))))))))((((((..(((((.(((((((((...((....)).))))))))))))))......)))))).)))))))).))..)))..))))))......))))))))).))))..)))))))))..)).))...))))))))))....

##################################################

##################################################
>Contig1993.912.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.966023333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccucgcgaau-ccuguggaucuuuuggugcu--cgucuccuccgcuuccuccca-ucauccu-ccuugau-ccucucug
            ++++++++++--|++-++--++++----+++++||++++--+++++-++++-----|++++++-|+++--++|++++++++
            ++++++++++---++-++--++++||||+++++--++++-|+++++|++++------++++++--+++--++-++++++++
    REV:    ugggggugcuccuggucaaguaga----cgcggccgcagc-gaggc-aaggcacugcaguaggucgggguuagggagaggc
	
	gcauccuccugacggucuccguuggaacgucgaacgccucggcgaucagcuccucgucuacgucacccucgcgaauccuguggaucuuuuggugcucgucuccuccgcuuccucccaucauccuccuugauccucucugcuguugaacuuuccgggcugcccggcgauguaccacagcgggcagcccggaaaguucaaccccaacacuccguucccuugcuggacguagacgaggcgaggggcggggaagaacuuggggacggagagggauuggggcuggaugacgucacggaacggagcgacgccggcgcagaugaacugguccucguggggguucca
	((......(((((((...)))))))..((((((.....))))))....))..............((((((((((..((.((..((((....(((((((((..(((((.((((.....((((((.(((..((((((((((...(((((((((((((((((((((....((.....)).)))))))))))))))))))))((((((..(((((.(((((((((...((....)).))))))))))))))......)))))).)))))))).))..)))..))))))......))))))))).))))..)))))))))..)).))...))))))))))....

##################################################

##################################################
>Contig1993.922.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.966023333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccucgcgaau-ccuguggaucuuuuggugcu--cgucuccuccgcuuccuccca-ucauccu-ccuugau-ccucucug
            ++++++++++--|++-++--++++----+++++||++++--+++++-++++-----|++++++-|+++--++|++++++++
            ++++++++++---++-++--++++||||+++++--++++-|+++++|++++------++++++--+++--++-++++++++
    REV:    ugggggugcuccuggucaaguaga----cgcggccgcagc-gaggc-aaggcacugcaguaggucgggguuagggagaggc
	
	gacggucuccguuggaacgucgaacgccucggcgaucagcuccucgucuacgucacccucgcgaauccuguggaucuuuuggugcucgucuccuccgcuuccucccaucauccuccuugauccucucugcuguugaacuuuccgggcugcccggcgauguaccacagcgggcagcccggaaaguucaaccccaacacuccguucccuugcuggacguagacgaggcgaggggcggggaagaacuuggggacggagagggauuggggcuggaugacgucacggaacggagcgacgccggcgcagaugaacugguccucguggggguucca
	(((((.....(((((..((((((.....)))))).)))))...)))))......((((((((((..((.((..((((....(((((((((..(((((.((((.....((((((.(((..((((((((((...(((((((((((((((((((((....((.....)).)))))))))))))))))))))((((((..(((((.(((((((((...((....)).))))))))))))))......)))))).)))))))).))..)))..))))))......))))))))).))))..)))))))))..)).))...))))))))))....

##################################################

##################################################
>Contig1993.931.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.966023333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccucgcgaau-ccuguggaucuuuuggugcu--cgucuccuccgcuuccuccca-ucauccu-ccuugau-ccucucug
            ++++++++++--|++-++--++++----+++++||++++--+++++-++++-----|++++++-|+++--++|++++++++
            ++++++++++---++-++--++++||||+++++--++++-|+++++|++++------++++++--+++--++-++++++++
    REV:    ugggggugcuccuggucaaguaga----cgcggccgcagc-gaggc-aaggcacugcaguaggucgggguuagggagaggc
	
	cguuggaacgucgaacgccucggcgaucagcuccucgucuacgucacccucgcgaauccuguggaucuuuuggugcucgucuccuccgcuuccucccaucauccuccuugauccucucugcuguugaacuuuccgggcugcccggcgauguaccacagcgggcagcccggaaaguucaaccccaacacuccguucccuugcuggacguagacgaggcgaggggcggggaagaacuuggggacggagagggauuggggcuggaugacgucacggaacggagcgacgccggcgcagaugaacugguccucguggggguucca
	.(((((..((((((.....)))))).)))))..............((((((((((..((.((..((((....(((((((((..(((((.((((.....((((((.(((..((((((((((...(((((((((((((((((((((....((.....)).)))))))))))))))))))))((((((..(((((.(((((((((...((....)).))))))))))))))......)))))).)))))))).))..)))..))))))......))))))))).))))..)))))))))..)).))...))))))))))....

##################################################

##################################################
>Contig1993.935.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.966023333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccucgcgaau-ccuguggaucuuuuggugcu--cgucuccuccgcuuccuccca-ucauccu-ccuugau-ccucucug
            ++++++++++--|++-++--++++----+++++||++++--+++++-++++-----|++++++-|+++--++|++++++++
            ++++++++++---++-++--++++||||+++++--++++-|+++++|++++------++++++--+++--++-++++++++
    REV:    ugggggugcuccuggucaaguaga----cgcggccgcagc-gaggc-aaggcacugcaguaggucgggguuagggagaggc
	
	ggaacgucgaacgccucggcgaucagcuccucgucuacgucacccucgcgaauccuguggaucuuuuggugcucgucuccuccgcuuccucccaucauccuccuugauccucucugcuguugaacuuuccgggcugcccggcgauguaccacagcgggcagcccggaaaguucaaccccaacacuccguucccuugcuggacguagacgaggcgaggggcggggaagaacuuggggacggagagggauuggggcuggaugacgucacggaacggagcgacgccggcgcagaugaacugguccucguggggguucca
	(((..((.((.(((....))).)).))..............((((((((((..((.((..((((....(((((((((..(((((.((((.....((((((.(((..((((((((((...(((((((((((((((((((((....((.....)).)))))))))))))))))))))((((((..(((((.(((((((((...((....)).))))))))))))))......)))))).)))))))).))..)))..))))))......))))))))).))))..)))))))))..)).))...))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1993.935.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.966023333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccucgcgaau-ccuguggaucuuuuggugcu--cgucuccuccgcuuccuccca-ucauccu-ccuugau-ccucucug
            ++++++++++--|++-++--++++----+++++||++++--+++++-++++-----|++++++-|+++--++|++++++++
            ++++++++++---++-++--++++||||+++++--++++-|+++++|++++------++++++--+++--++-++++++++
    REV:    ugggggugcuccuggucaaguaga----cgcggccgcagc-gaggc-aaggcacugcaguaggucgggguuagggagaggc
	
	ggaacgucgaacgccucggcgaucagcuccucgucuacgucacccucgcgaauccuguggaucuuuuggugcucgucuccuccgcuuccucccaucauccuccuugauccucucugcuguugaacuuuccgggcugcccggcgauguaccacagcgggcagcccggaaaguucaaccccaacacuccguucccuugcuggacguagacgaggcgaggggcggggaagaacuuggggacggagagggauuggggcuggaugacgucacggaacggagcgacgccggcgcagaugaacugguccucguggggguucca
	(((.((((((.....))))))....................((((((((((..((.((..((((....(((((((((..(((((.((((.....((((((.(((..((((((((((...(((((((((((((((((((((....((.....)).)))))))))))))))))))))((((((..(((((.(((((((((...((....)).))))))))))))))......)))))).)))))))).))..)))..))))))......))))))))).))))..)))))))))..)).))...))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1993.938.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.966023333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccucgcgaau-ccuguggaucuuuuggugcu--cgucuccuccgcuuccuccca-ucauccu-ccuugau-ccucucug
            ++++++++++--|++-++--++++----+++++||++++--+++++-++++-----|++++++-|+++--++|++++++++
            ++++++++++---++-++--++++||||+++++--++++-|+++++|++++------++++++--+++--++-++++++++
    REV:    ugggggugcuccuggucaaguaga----cgcggccgcagc-gaggc-aaggcacugcaguaggucgggguuagggagaggc
	
	acgucgaacgccucggcgaucagcuccucgucuacgucacccucgcgaauccuguggaucuuuuggugcucgucuccuccgcuuccucccaucauccuccuugauccucucugcuguugaacuuuccgggcugcccggcgauguaccacagcgggcagcccggaaaguucaaccccaacacuccguucccuugcuggacguagacgaggcgaggggcggggaagaacuuggggacggagagggauuggggcuggaugacgucacggaacggagcgacgccggcgcagaugaacugguccucguggggguucca
	.((((((.....))))))....................((((((((((..((.((..((((....(((((((((..(((((.((((.....((((((.(((..((((((((((...(((((((((((((((((((((....((.....)).)))))))))))))))))))))((((((..(((((.(((((((((...((....)).))))))))))))))......)))))).)))))))).))..)))..))))))......))))))))).))))..)))))))))..)).))...))))))))))....

##################################################

##################################################
>Contig1993.942.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.966023333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccucgcgaau-ccuguggaucuuuuggugcu--cgucuccuccgcuuccuccca-ucauccu-ccuugau-ccucucug
            ++++++++++--|++-++--++++----+++++||++++--+++++-++++-----|++++++-|+++--++|++++++++
            ++++++++++---++-++--++++||||+++++--++++-|+++++|++++------++++++--+++--++-++++++++
    REV:    ugggggugcuccuggucaaguaga----cgcggccgcagc-gaggc-aaggcacugcaguaggucgggguuagggagaggc
	
	cgaacgccucggcgaucagcuccucgucuacgucacccucgcgaauccuguggaucuuuuggugcucgucuccuccgcuuccucccaucauccuccuugauccucucugcuguugaacuuuccgggcugcccggcgauguaccacagcgggcagcccggaaaguucaaccccaacacuccguucccuugcuggacguagacgaggcgaggggcggggaagaacuuggggacggagagggauuggggcuggaugacgucacggaacggagcgacgccggcgcagaugaacugguccucguggggguucca
	.((.(((....))).)).................((((((((((..((.((..((((....(((((((((..(((((.((((.....((((((.(((..((((((((((...(((((((((((((((((((((....((.....)).)))))))))))))))))))))((((((..(((((.(((((((((...((....)).))))))))))))))......)))))).)))))))).))..)))..))))))......))))))))).))))..)))))))))..)).))...))))))))))....

##################################################

##################################################
>Contig1993.951.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.966023333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccucgcgaau-ccuguggaucuuuuggugcu--cgucuccuccgcuuccuccca-ucauccu-ccuugau-ccucucug
            ++++++++++--|++-++--++++----+++++||++++--+++++-++++-----|++++++-|+++--++|++++++++
            ++++++++++---++-++--++++||||+++++--++++-|+++++|++++------++++++--+++--++-++++++++
    REV:    ugggggugcuccuggucaaguaga----cgcggccgcagc-gaggc-aaggcacugcaguaggucgggguuagggagaggc
	
	cggcgaucagcuccucgucuacgucacccucgcgaauccuguggaucuuuuggugcucgucuccuccgcuuccucccaucauccuccuugauccucucugcuguugaacuuuccgggcugcccggcgauguaccacagcgggcagcccggaaaguucaaccccaacacuccguucccuugcuggacguagacgaggcgaggggcggggaagaacuuggggacggagagggauuggggcuggaugacgucacggaacggagcgacgccggcgcagaugaacugguccucguggggguucca
	.(((((........)))))......((((((((((..((.((..((((....(((((((((..(((((.((((.....((((((.(((..((((((((((...(((((((((((((((((((((....((.....)).)))))))))))))))))))))((((((..(((((.(((((((((...((....)).))))))))))))))......)))))).)))))))).))..)))..))))))......))))))))).))))..)))))))))..)).))...))))))))))....

##################################################

##################################################
>Contig1993.972.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.966023333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccucgcgaau-ccuguggaucuuuuggugcu--cgucuccuccgcuuccuccca-ucauccu-ccuugau-ccucucug
            ++++++++++--|++-++--++++----+++++||++++--+++++-++++-----|++++++-|+++--++|++++++++
            ++++++++++---++-++--++++||||+++++--++++-|+++++|++++------++++++--+++--++-++++++++
    REV:    ugggggugcuccuggucaaguaga----cgcggccgcagc-gaggc-aaggcacugcaguaggucgggguuagggagaggc
	
	cgucacccucgcgaauccuguggaucuuuuggugcucgucuccuccgcuuccucccaucauccuccuugauccucucugcuguugaacuuuccgggcugcccggcgauguaccacagcgggcagcccggaaaguucaaccccaacacuccguucccuugcuggacguagacgaggcgaggggcggggaagaacuuggggacggagagggauuggggcuggaugacgucacggaacggagcgacgccggcgcagaugaacugguccucguggggguucca
	....((((((((((..((.((..((((....(((((((((..(((((.((((.....((((((.(((..((((((((((...(((((((((((((((((((((....((.....)).)))))))))))))))))))))((((((..(((((.(((((((((...((....)).))))))))))))))......)))))).)))))))).))..)))..))))))......))))))))).))))..)))))))))..)).))...))))))))))....

##################################################

##################################################
>Contig1993.975.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.966023333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccucgcgaau-ccuguggaucuuuuggugcu--cgucuccuccgcuuccuccca-ucauccu-ccuugau-ccucucug
            ++++++++++--|++-++--++++----+++++||++++--+++++-++++-----|++++++-|+++--++|++++++++
            ++++++++++---++-++--++++||||+++++--++++-|+++++|++++------++++++--+++--++-++++++++
    REV:    ugggggugcuccuggucaaguaga----cgcggccgcagc-gaggc-aaggcacugcaguaggucgggguuagggagaggc
	
	cacccucgcgaauccuguggaucuuuuggugcucgucuccuccgcuuccucccaucauccuccuugauccucucugcuguugaacuuuccgggcugcccggcgauguaccacagcgggcagcccggaaaguucaaccccaacacuccguucccuugcuggacguagacgaggcgaggggcggggaagaacuuggggacggagagggauuggggcuggaugacgucacggaacggagcgacgccggcgcagaugaacugguccucguggggguu
	.((((((((((..((.((..((((....(((((((((..(((((.((((.....((((((.(((..((((((((((...(((((((((((((((((((((....((.....)).)))))))))))))))))))))((((((..(((((.(((((((((...((....)).))))))))))))))......)))))).)))))))).))..)))..))))))......))))))))).))))..)))))))))..)).))...)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig1993.981.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	0.311175999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaauccugu---ggaucu-uuug---gugcu--cgucuccuccgcuuccuccca-ucauccu-ccuugau-ccucucug
            +++++++--|||+++++-|+++-|||+++++||++++--+++++-++++-----|++++++-|+++--++|++++++++
            +++++++-----+++++--+++----+++++--++++-|+++++|++++------++++++--+++--++-++++++++
    REV:    cuugggggugcuccuggucaaguagacgcggccgcagc-gaggc-aaggcacugcaguaggucgggguuagggagaggc
	
	cgcgaauccuguggaucuuuuggugcucgucuccuccgcuuccucccaucauccuccuugauccucucugcuguugaacuuuccgggcugcccggcgauguaccacagcgggcagcccggaaaguucaaccccaacacuccguucccuugcuggacguagacgaggcgaggggcggggaagaacuuggggacggagagggauuggggcuggaugacgucacggaacggagcgacgccggcgcagaugaacugguccucguggggguucca
	...(((((((..(((((.(((.(((((((((..(((((.((((.....((((((.(((..((((((((((...(((((((((((((((((((((....((.....)).)))))))))))))))))))))((((((..(((((.(((((((((...((....)).))))))))))))))......)))))).)))))))).))..)))..))))))......))))))))).))))..)))))....)))..))))).....)))))))..

##################################################

##################################################
>Contig1993.986.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0.373063666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucc-uguggaucu-uuug---gugcu--cgucuccuccgcuuccuccca-ucauccu-ccuugau-ccucucug
            +++|++-+++++-|+++-|||+++++||++++--+++++-++++-----|++++++-|+++--++|++++++++
            +++-++-+++++--+++----+++++--++++-|+++++|++++------++++++--+++--++-++++++++
    REV:    gggugcuccuggucaaguagacgcggccgcagc-gaggc-aaggcacugcaguaggucgggguuagggagaggc
	
	auccuguggaucuuuuggugcucgucuccuccgcuuccucccaucauccuccuugauccucucugcuguugaacuuuccgggcugcccggcgauguaccacagcgggcagcccggaaaguucaaccccaacacuccguucccuugcuggacguagacgaggcgaggggcggggaagaacuuggggacggagagggauuggggcuggaugacgucacggaacggagcgacgccggcgcagaugaacugguccucgugggg
	.(((((.(((((.(((.(((((((((..(((((.((((.....((((((.(((..((((((((((...(((((((((((((((((((((....((.....)).)))))))))))))))))))))((((((..(((((.(((((((((...((....)).))))))))))))))......)))))).)))))))).))..)))..))))))......))))))))).))))..)))))....)))..))))).)).))).

##################################################

##################################################
>Contig1993.991.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	0.443773333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggaucuuuuggugcu--cgucuccuccgcuuccuccca-ucauccu-ccuugau-ccucucug
            ++--++++----+++++||++++--+++++-++++-----|++++++-|+++--++|++++++++
            ++--++++||||+++++--++++-|+++++|++++------++++++--+++--++-++++++++
    REV:    caaguaga----cgcggccgcagc-gaggc-aaggcacugcaguaggucgggguuagggagaggc
	
	guggaucuuuuggugcucgucuccuccgcuuccucccaucauccuccuugauccucucugcuguugaacuuuccgggcugcccggcgauguaccacagcgggcagcccggaaaguucaaccccaacacuccguucccuugcuggacguagacgaggcgaggggcggggaagaacuuggggacggagagggauuggggcuggaugacgucacggaacggagcgacgccggcgcagaugaacugguccucguggggguucca
	((..((((....(((((((((..(((((.((((.....((((((.(((..((((((((((...(((((((((((((((((((((....((.....)).)))))))))))))))))))))((((((..(((((.(((((((((...((....)).))))))))))))))......)))))).)))))))).))..)))..))))))......))))))))).))))..)))))))))..)).((..(((....)))..)).

##################################################

##################################################
>Contig1993.993.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0.372662666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcu--cgucuccuccgcuuccuccca-ucauccu-ccuugau-ccucucug
            +++++||++++--+++++-++++-----|++++++-|+++--++|++++++++
            +++++--++++-|+++++|++++------++++++--+++--++-++++++++
    REV:    cgcggccgcagc-gaggc-aaggcacugcaguaggucgggguuagggagaggc
	
	ggaucuuuuggugcucgucuccuccgcuuccucccaucauccuccuugauccucucugcuguugaacuuuccgggcugcccggcgauguaccacagcgggcagcccggaaaguucaaccccaacacuccguucccuugcuggacguagacgaggcgaggggcggggaagaacuuggggacggagagggauuggggcuggaugacgucacggaacggagcgacgccggcgcagaugaacugguccucguggggguucca
	(((.......(((((((((..(((((.((((.....((((((.(((..((((((((((...(((((((((((((((((((((....((.....)).)))))))))))))))))))))((((((..(((((.(((((((((...((....)).))))))))))))))......)))))).)))))))).))..)))..))))))......))))))))).))))..)))))...........((((....)))).))).

##################################################

##################################################
>Contig1996.347.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	1.56666666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagaa--ggaaggguggaagcggcaggcggaggagcuauuggaagagcgaa------------agaagcucugcuugc
            +++++-||+++++++-++++++++-++--++++++++----+++++--++++||||||||||||+++++---++++-++
            +++++---+++++++|++++++++|++-|++++++++-|||+++++--++++------------+++++---++++-++
    REV:    cuucuuagccuuccu-ccuuugcc-uua-ccucuuugu---ucuuccugcuuauuagcuccuucucuuucauacggccg
	
	uucugaucgucguggcgacggcagacgaagaaggaaggguggaagcggcaggcggaggagcuauuggaagagcgaaagaagcucugcuugcaucgccggcauacuuucucuuccucgauuauucguccuucuuguuucuccauuccguuuccuccuuccgauucuucu
	.((((.((((((...)))))))))).(((((.(((((((.((((((((.((..((((((((....(((((..(((((((((...((((.((...)).))))...)))))............))))..))))).)))))))).)))))))))))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig1996.365.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	4.466359	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcagacgaagaaggaaggguggaagcggcaggcggaggagcuauuggaagagcgaa------------agaagcucugcuugc
            ++-+++-+++---+++++++-++++++++-++--++++++++----+++++--++++||||||||||||+++++---++++-++
            ++-+++-+++--|+++++++|++++++++|++-|++++++++-|||+++++--++++------------+++++---++++-++
    REV:    ccuucuucuuag-ccuuccu-ccuuugcc-uua-ccucuuugu---ucuuccugcuuauuagcuccuucucuuucauacggccg
	
	cggcagacgaagaaggaaggguggaagcggcaggcggaggagcuauuggaagagcgaaagaagcucugcuugcaucgccggcauacuuucucuuccucgauuauucguccuucuuguuucuccauuccguuuccuccuuccgauucuucuuccu
	.((.(((.(((...(((((((.((((((((.((..((((((((....(((((..(((((((((...((((.((...)).))))...)))))............))))..))))).)))))))).)))))))))))))))))..))).))).)).

##################################################

##################################################
>Contig1996.369.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	2.976227	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacgaagaa--ggaaggguggaagcggcaggcggaggagcuauuggaagagcgaa------------agaagcucugcuugc
            ++-+++++-||+++++++-++++++++-++--++++++++----+++++--++++||||||||||||+++++---++++-++
            ++-+++++---+++++++|++++++++|++-|++++++++-|||+++++--++++------------+++++---++++-++
    REV:    cuucuucuuagccuuccu-ccuuugcc-uua-ccucuuugu---ucuuccugcuuauuagcuccuucucuuucauacggccg
	
	agacgaagaaggaaggguggaagcggcaggcggaggagcuauuggaagagcgaaagaagcucugcuugcaucgccggcauacuuucucuuccucgauuauucguccuucuuguuucuccauuccguuuccuccuuccgauucuucuucc
	.((.(((((.(((((((.((((((((.((..((((((((....(((((..(((((((((...((((.((...)).))))...)))))............))))..))))).)))))))).)))))))))))))))))...))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig1996.372.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	1.56666666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagaa--ggaaggguggaagcggcaggcggaggagcuauuggaagagcgaa------------agaagcucugcuugc
            +++++-||+++++++-++++++++-++--++++++++----+++++--++++||||||||||||+++++---++++-++
            +++++---+++++++|++++++++|++-|++++++++-|||+++++--++++------------+++++---++++-++
    REV:    cuucuuagccuuccu-ccuuugcc-uua-ccucuuugu---ucuuccugcuuauuagcuccuucucuuucauacggccg
	
	cgaagaaggaaggguggaagcggcaggcggaggagcuauuggaagagcgaaagaagcucugcuugcaucgccggcauacuuucucuuccucgauuauucguccuucuuguuucuccauuccguuuccuccuuccgauucuucu
	.(((((.(((((((.((((((((.((..((((((((....(((((..(((((((((...((((.((...)).))))...)))))............))))..))))).)))))))).)))))))))))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig1996.378.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0.704839333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaggguggaagcggcaggcggaggagcuauuggaagagcgaa------------agaagcucugcuugc
            +++++++-++++++++-++--++++++++----+++++--++++||||||||||||+++++---++++-++
            +++++++|++++++++|++-|++++++++-|||+++++--++++------------+++++---++++-++
    REV:    ccuuccu-ccuuugcc-uua-ccucuuugu---ucuuccugcuuauuagcuccuucucuuucauacggccg
	
	aggaaggguggaagcggcaggcggaggagcuauuggaagagcgaaagaagcucugcuugcaucgccggcauacuuucucuuccucgauuauucguccuucuuguuucuccauuccguuuccuccuuccg
	.(((((((.((((((((.((..((((((((....(((((..(((((((((...((((.((...)).))))...)))))............))))..))))).)))))))).))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2044.582.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	2.46521666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caguuccuguuauggccaacuuucugucg---------ccguca
            ++++++--++++++++----++++++-++|||||||||++++++
            ++++++--++++++++-|||++++++-++---------++++++
    REV:    gucaggaguaauacuga---aaagaccgcaugacuaaaggcagu
	
	aggaagcucugcuuggaaagauccauccuuaucaguuccuguuauggccaacuuucugucgccgucacacuugacggaaaucaguacgccagaaaagucauaaugaggacugcagucaaagcaggagacucugccuuugacaacaggggaauuggcggcagcucca
	.((.(((((((((.(((....))).(((((..((((((..((((((((....((((((.((((((((....)))))).........)).)))))).))))))))..))))))..(((((((((((....))))).))))))....)))))...))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig2044.600.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	2.46521666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caguuccuguuauggccaacuuucugucg---------ccguca
            ++++++--++++++++----++++++-++|||||||||++++++
            ++++++--++++++++-|||++++++-++---------++++++
    REV:    gucaggaguaauacuga---aaagaccgcaugacuaaaggcagu
	

>Contig2044.600.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauggcc----aggaaggcuaugaagga--gaugaguaguagug
            ++++-+++||||+++++++++-+++++--||++++--++++-+++
            ++++-+++----+++++++++-+++++----++++-|++++-+++
    REV:    uuuaguggauuguuuuuucgaaguuucaaagcuaua-guuaccgc
	
	agauccauccuuaucaguuccuguuauggccaacuuucugucgccgucacacuugacggaaaucaguacgccagaaaagucauaaugaggacugcagucaaagcaggagacucugccuuugacaacaggggaauuggcggcagcuccaagcugcugcugagaggaaauggccaggaaggcuaugaaggagaugaguaguaguggaaccgccauugauaucgaaacuuugaagcuuuuuuguuaggugauuuguggaucc
	.(((((.(((((..((((((..((((((((....((((((.((((((((....)))))).........)).)))))).))))))))..))))))..(((((((((((....))))).))))))....))))).(((((((((((.....)))))))))))....((((.((((((((((((.(((((..((((..((((.(((....))).)))).))))....))))).)))))))))....))).))))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig2044.600.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	2.46521666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caguuccuguuauggccaacuuucugucg---------ccguca
            ++++++--++++++++----++++++-++|||||||||++++++
            ++++++--++++++++-|||++++++-++---------++++++
    REV:    gucaggaguaauacuga---aaagaccgcaugacuaaaggcagu
	

>Contig2044.600.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	0.00568049999999988	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauggcc----aggaaggcuaugaaggagaugaguaguagugg
            ++++-+++||||+++++++++-+++++----+++----++++++
            ++++-+++----+++++++++-+++++---|+++---|++++++
    REV:    uuuaguggauuguuuuuucgaaguuucaaa-gcuaua-guuacc
	
	agauccauccuuaucaguuccuguuauggccaacuuucugucgccgucacacuugacggaaaucaguacgccagaaaagucauaaugaggacugcagucaaagcaggagacucugccuuugacaacaggggaauuggcggcagcuccaagcugcugcugagaggaaauggccaggaaggcuaugaaggagaugaguaguaguggaaccgccauugauaucgaaacuuugaagcuuuuuuguuaggugauuuguggaucc
	.(((((.(((((..((((((..((((((((....((((((.((((((((....)))))).........)).)))))).))))))))..))))))..(((((((((((....))))).))))))....))))).(((((((((((.....)))))))))))....((((.((((((((((((.(((((....(((....((((((.....))))))...)))...))))).)))))))))....))).))))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig2044.613.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	2.46521666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caguuccuguuauggccaacuuucugucg---------ccguca
            ++++++--++++++++----++++++-++|||||||||++++++
            ++++++--++++++++-|||++++++-++---------++++++
    REV:    gucaggaguaauacuga---aaagaccgcaugacuaaaggcagu
	

>Contig2044.613.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauggcc----aggaaggcuaugaagga--gaugaguaguagug
            ++++-+++||||+++++++++-+++++--||++++--++++-+++
            ++++-+++----+++++++++-+++++----++++-|++++-+++
    REV:    uuuaguggauuguuuuuucgaaguuucaaagcuaua-guuaccgc
	
	ucaguuccuguuauggccaacuuucugucgccgucacacuugacggaaaucaguacgccagaaaagucauaaugaggacugcagucaaagcaggagacucugccuuugacaacaggggaauuggcggcagcuccaagcugcugcugagaggaaauggccaggaaggcuaugaaggagaugaguaguaguggaaccgccauugauaucgaaacuuugaagcuuuuuuguuaggugauuuguggauccccg
	.((((((..((((((((....((((((.((((((((....)))))).........)).)))))).))))))))..))))))..(((((((((((....))))).))))))....(((((.(((((((((((.....)))))))))))....((((.((((((((((((.(((((..((((..((((.(((....))).)))).))))....))))).)))))))))....))).)))).....))))).

##################################################

##################################################
>Contig2044.613.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	2.46521666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caguuccuguuauggccaacuuucugucg---------ccguca
            ++++++--++++++++----++++++-++|||||||||++++++
            ++++++--++++++++-|||++++++-++---------++++++
    REV:    gucaggaguaauacuga---aaagaccgcaugacuaaaggcagu
	

>Contig2044.613.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	0.00568049999999988	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauggcc----aggaaggcuaugaaggagaugaguaguagugg
            ++++-+++||||+++++++++-+++++----+++----++++++
            ++++-+++----+++++++++-+++++---|+++---|++++++
    REV:    uuuaguggauuguuuuuucgaaguuucaaa-gcuaua-guuacc
	
	ucaguuccuguuauggccaacuuucugucgccgucacacuugacggaaaucaguacgccagaaaagucauaaugaggacugcagucaaagcaggagacucugccuuugacaacaggggaauuggcggcagcuccaagcugcugcugagaggaaauggccaggaaggcuaugaaggagaugaguaguaguggaaccgccauugauaucgaaacuuugaagcuuuuuuguuaggugauuuguggauccccg
	.((((((..((((((((....((((((.((((((((....)))))).........)).)))))).))))))))..))))))..(((((((((((....))))).))))))....(((((.(((((((((((.....)))))))))))....((((.((((((((((((.(((((....(((....((((((.....))))))...)))...))))).)))))))))....))).)))).....))))).

##################################################

##################################################
>Contig2044.695.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	0.00568049999999988	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauggcc----aggaaggcuaugaaggagaugaguaguagugg
            ++++-+++||||+++++++++-+++++----+++----++++++
            ++++-+++----+++++++++-+++++---|+++---|++++++
    REV:    uuuaguggauuguuuuuucgaaguuucaaa-gcuaua-guuacc
	
	agucaaagcaggagacucugccuuugacaacaggggaauuggcggcagcuccaagcugcugcugagaggaaauggccaggaaggcuaugaaggagaugaguaguaguggaaccgccauugauaucgaaacuuugaagcuuuuuuguuaggugauuuguggauccccg
	.(((((((((((....))))).))))))....(((((.(((((((((((.....)))))))))))....((((.((((((((((((.(((((....(((....((((((.....))))))...)))...))))).)))))))))....))).)))).....))))).

##################################################

##################################################
>Contig2044.695.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauggcc----aggaaggcuaugaagga--gaugaguaguagug
            ++++-+++||||+++++++++-+++++--||++++--++++-+++
            ++++-+++----+++++++++-+++++----++++-|++++-+++
    REV:    uuuaguggauuguuuuuucgaaguuucaaagcuaua-guuaccgc
	
	agucaaagcaggagacucugccuuugacaacaggggaauuggcggcagcuccaagcugcugcugagaggaaauggccaggaaggcuaugaaggagaugaguaguaguggaaccgccauugauaucgaaacuuugaagcuuuuuuguuaggugauuuguggauccccg
	.(((((((((((....))))).))))))....(((((.(((((((((((.....)))))))))))....((((.((((((((((((.(((((..((((..((((.(((....))).)))).))))....))))).)))))))))....))).)))).....))))).

##################################################

##################################################
>Contig2044.726.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauggcc----aggaaggcuaugaagga--gaugaguaguagug
            ++++-+++||||+++++++++-+++++--||++++--++++-+++
            ++++-+++----+++++++++-+++++----++++-|++++-+++
    REV:    uuuaguggauuguuuuuucgaaguuucaaagcuaua-guuaccgc
	
	aggggaauuggcggcagcuccaagcugcugcugagaggaaauggccaggaaggcuaugaaggagaugaguaguaguggaaccgccauugauaucgaaacuuugaagcuuuuuuguuaggugauuuguggauccccg
	.(((((.(((((((((((.....)))))))))))....((((.((((((((((((.(((((..((((..((((.(((....))).)))).))))....))))).)))))))))....))).)))).....))))).

##################################################

##################################################
>Contig2044.726.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	0.00568049999999988	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauggcc----aggaaggcuaugaaggagaugaguaguagugg
            ++++-+++||||+++++++++-+++++----+++----++++++
            ++++-+++----+++++++++-+++++---|+++---|++++++
    REV:    uuuaguggauuguuuuuucgaaguuucaaa-gcuaua-guuacc
	
	aggggaauuggcggcagcuccaagcugcugcugagaggaaauggccaggaaggcuaugaaggagaugaguaguaguggaaccgccauugauaucgaaacuuugaagcuuuuuuguuaggugauuuguggauccccg
	.(((((.(((((((((((.....)))))))))))....((((.((((((((((((.(((((....(((....((((((.....))))))...)))...))))).)))))))))....))).)))).....))))).

##################################################

##################################################
>Contig211.553.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.37749916666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggagaccgauuuuucagaacuaggggcu-cu--cccgagccagggauuacc
            +++++++++---+++++++--++++--++|++||++++---+++++-+++++
            +++++++++-||+++++++--++++--++-++--++++-||+++++|+++++
    REV:    uccucuggcc--ggagucugcauucaaggugaucgggca--gucuc-agugg
	
	cgugccaucuaggagaccgauuuuucagaacuaggggcucucccgagccagggauuaccaucggugacucugacgggcuaguggaacuuacgucugaggccggucuccuuccuuuaggagccggugaaggagaaaacugcucgccgguuaccuccggcaaugaugucauuguugggacacu
	.(((......(((((((((...(((((((..((((..((((((((...(((((.(((((...)))))))))).))))..)).))..))))..))))))).)))))))))......(((((((((((.((.((....)).)))))))))).)))(((((((((....)))))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig211.562.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.37749916666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggagaccgauuuuucagaacuaggggcu-cu--cccgagccagggauuacc
            +++++++++---+++++++--++++--++|++||++++---+++++-+++++
            +++++++++-||+++++++--++++--++-++--++++-||+++++|+++++
    REV:    uccucuggcc--ggagucugcauucaaggugaucgggca--gucuc-agugg
	
	uaggagaccgauuuuucagaacuaggggcucucccgagccagggauuaccaucggugacucugacgggcuaguggaacuuacgucugaggccggucuccuuccuuuaggagccggugaaggagaaaacugcucgccgguuaccuccggcaaugaugucauuguuggg
	.(((((((((...(((((((..((((..((((((((...(((((.(((((...)))))))))).))))..)).))..))))..))))))).)))))))))......(((((((((((.((.((....)).)))))))))).)))(((((((((....))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig214.637.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagcugcuuuguuggcu-uggcgacuuugaugccgua----cugg
            +++++++-+++++----|++++++++-++-++++++-||||++++
            +++++++-+++++-----++++++++-++-++++++-----++++
    REV:    gucgauguagcagaguccacugcugacguagcggcacuuuagacc
	
	ccagcugcuuuguuggcuuggcgacuuugaugccguacuggucaaucccagauuucacggcgaugcagucgucaccugagacgauguagcugu
	.(((((((.(((((....((((((((.((.((((((.((((......)))).....)))))).)).)))))))).....))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig214.637.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	0.0589749999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagcugcuuuguuggcu-uggcgacuuugaugccgua----cugg
            +++++++-+++++----|++++++++----++++++-||||++++
            +++++++-+++++-----++++++++----++++++-----++++
    REV:    gucgauguagcagaguccacugcugacguagcggcacuuuagacc
	
	ccagcugcuuuguuggcuuggcgacuuugaugccguacuggucaaucccagauuucacggcgaugcagucgucaccugagacgauguagcugu
	.(((((((.(((((....((((((((....((((((.((((......)))).....))))))....)))))))).....))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2160.682.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	6.1244575	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuucguucagguucuucuguccauacaug-cccaaacuuucaucucc-aaccgu
            +++++++++++--+++--++-+++-++---|+++---------+++++|++++++
            +++++++++++--+++--++-+++-++----+++|||||||||+++++-++++++
    REV:    ggaagugagucugagagaacugguuugacuaggg---------agaggcuuggca
	
	aguuucaucuucguucagguucuucuguccauacaugcccaaacuuucaucuccaaccguaucaauaacgguucggagagggaucaguuuggucaagagagucugagugaaggaauggguugccaagaaaagaccauaaggaacggaacaagcaaacccaauugcagaaacc
	.(((((.(((((((((((..(((..((.(((.((...(((.........(((((((((((.......)))))).))))))))....)).))).))..)))..)))))))))))..((((((((..........((....))..........)))).))))......))))).

##################################################

##################################################
>Contig2160.688.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	6.1244575	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuucguucagguucuucuguccauacaug-cccaaacuuucaucucc-aaccgu
            +++++++++++--+++--++-+++-++---|+++---------+++++|++++++
            +++++++++++--+++--++-+++-++----+++|||||||||+++++-++++++
    REV:    ggaagugagucugagagaacugguuugacuaggg---------agaggcuuggca
	
	aucuucguucagguucuucuguccauacaugcccaaacuuucaucuccaaccguaucaauaacgguucggagagggaucaguuuggucaagagagucugagugaaggaauggguugccaagaaaagaccauaaggaacggaacaagcaaacccaa
	.(((((((((((..(((..((.(((.((...(((.........(((((((((((.......)))))).))))))))....)).))).))..)))..)))))))))))..((((((((..........((....))..........)))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig2171.574.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	-1.6224305	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuccgucuucucc---cuccuugcc-------agugacaua
            +++--++--+++++|||+++++++++|||||||++-++++++
            +++-|++||+++++---+++++++++-------++|++++++
    REV:    ugaa-cg--agagguaugaggaacgguguguuuuc-cugugu
	
	aacuccgucuucucccuccuugccagugacauaguagcuuauguguccuuuuguguggcaaggaguauggagagcaagua
	.(((..((..((((((((((((((((.((((((........)))))))).......)))))))))...))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig2173.420.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	-1.28932533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguucggcc-----guggcccugu-uggcucuggcuuuggc
            ++++--+++|||||++-+++++--|++++++++++---+++
            ++++-|+++-----++-+++++---++++++++++|||+++
    REV:    ccgaa-cgggaguacagcggggaucaccgagaucg---ucg
	
	agguucggccguggcccuguuggcucuggcuuuggcuucccuugcugcuagagccacuaggggcgacaugagggcaagcca
	.((((..(((((.(((((..((((((((((...(((.......)))))))))))))...))))).)).....))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig2173.427.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-0.990306666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcc-----guggcccugu-uggcucuggcuuuggc
            +++|||||++-+++++--|++++++++++---+++
            +++-----++-+++++---++++++++++|||+++
    REV:    cgggaguacagcggggaucaccgagaucg---ucg
	
	gccguggcccuguuggcucuggcuuuggcuucccuugcugcuagagccacuaggggcgacaugagggca
	(((((.(((((..((((((((((...(((.......)))))))))))))...))))).)).....))).

##################################################

##################################################
>Contig221.1123.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	0.158867111111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauggugguggugauggug--gagauuguc
            ++++++++---++++++--||++++++-++
            ++++++++---++++++----++++++|++
    REV:    cuaccaccuuaacugcuccugcucuag-gg
	
	acugauggugguggugaugguggagauugucgugagggaucucguccucgucaauuccaccauccga
	...((((((((...((((((..((((((.((....))))))))....))))))...))))))))...

##################################################

##################################################
>Contig221.1126.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	0.158867111111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauggugguggugauggug--gagauuguc
            ++++++++---++++++--||++++++-++
            ++++++++---++++++----++++++|++
    REV:    cuaccaccuuaacugcuccugcucuag-gg
	
	gauggugguggugaugguggagauugucgugagggaucucguccucgucaauuccaccaucc
	((((((((...((((((..((((((.((....))))))))....))))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2225.899.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	-1.491546	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggacugccugucuuuccccggugggg--gaaguaggcgccuaauggggguu
            +++--+++++--+++++++--+++++||+++++++++-++----+++++++
            +++--+++++-|+++++++--+++++--+++++++++|++||||+++++++
    REV:    ccuuuuggauu-aagggggaagccccauuuucguccg-gg----cucuuaa
	
	ggacugccugucuuuccccggugggggaaguaggcgccuaauggggguucgaauaaauucucgggccugcuuuuaccccgaagggggaauuagguuuuccc
	(((..(((((..(((((((..((((((((((((((.((....(((((((......))))))))))))))))))..)))))..))))))).)))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig2225.904.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-1.18447083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccugucuuuccccggugggg--gaaguaggcgccuaauggggguu
            +++++--+++++++--+++++||+++++++++-++----+++++++
            +++++-|+++++++--+++++--+++++++++|++||||+++++++
    REV:    uggauu-aagggggaagccccauuuucguccg-gg----cucuuaa
	
	gccugucuuuccccggugggggaaguaggcgccuaauggggguucgaauaaauucucgggccugcuuuuaccccgaagggggaauuaggu
	(((((..(((((((..((((((((((((((.((....(((((((......))))))))))))))))))..)))))..))))))).)))))

##################################################

##################################################
>Contig2225.910.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-1.29778833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccccggugggg--gaaguaggcgccuaauggggguu
            +++++++--+++++||+++++++++-++----+++++++
            +++++++--+++++--+++++++++|++||||+++++++
    REV:    aagggggaagccccauuuucguccg-gg----cucuuaa
	
	cuuuccccggugggggaaguaggcgccuaauggggguucgaauaaauucucgggccugcuuuuaccccgaagggggaauuagguuuuccc
	.(((((((..((((((((((((((.((....(((((((......))))))))))))))))))..)))))..)))))))...((....)).

##################################################

##################################################
>Contig2225.916.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	-2.08478333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggugggggaaguaggcgccuaauggggguu
            +++-++--+++++++++-++----+++++++
            +++|++--+++++++++|++||||+++++++
    REV:    gcc-ccauuuucguccg-gg----cucuuaa
	
	ccggugggggaaguaggcgccuaauggggguucgaauaaauucucgggccugcuuuuaccccgaagggggaauuagguuuucccc
	.(((.((..(((((((((.((....(((((((......))))))))))))))))))..)))))..(((((((......)))))))

##################################################

##################################################
>Contig2253.695.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	0.8349575	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggggggggcgaaaacauucuuuucucggagaa
            ++++++++++++++++---+++----------++++++
            ++++++++++++++++--|+++---|||||||++++++
    REV:    ccccccccccccucgugg-uguuuu-------ucuuuu
	
	cccguguaagguuuccccauuuugggggggaggggguuuucccccccacggggggggggggggggcgaaaacauucuuuucucggagaauauuuuuuucuuuuuguggugcuccccccccccccg
	.(((((.....(((((((.....))))))).(((((....))))).)))))((((((((((((((((...(((..........((((((.....))))))...)))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2253.746.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	0.8349575	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggggggggcgaaaacauucuuuucucggagaa
            ++++++++++++++++---+++----------++++++
            ++++++++++++++++--|+++---|||||||++++++
    REV:    ccccccccccccucgugg-uguuuu-------ucuuuu
	
	ggggggggggggggcgaaaacauucuuuucucggagaauauuuuuuucuuuuuguggugcuccccccccccccg
	((((((((((((((((...(((..........((((((.....))))))...)))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2302.2066.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	2.781676	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaugacggcagg-------------agcucgggaaga-agugauguggcguagaauc
            ++-++++++-+++|||||||||||||+++++-+++++-|++++++++++++--+++++
            ++|++++++|+++-------------+++++-+++++--++++++++++++--+++++
    REV:    ac-acugcc-ucccucuaccguucuuucgaggccuuccaucgcuauaccgucgcuuag
	
	uugaugacggcaggagcucgggaagaagugauguggcguagaaucuggagguggguuucaucaguugaugcucuucucaaguugccguagcgauucgcugccauaucgcuaccuuccggagcuuucuugccaucucccuccgucacau
	.((.((((((.((((((((.(((((.((((((((((((..(((((..((((.((((.(((.....))).)))).)))).....((....)))))))..))))))))))))..))))).))))).............))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2314.498.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	1.0612585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucgccgguuuuccuccguuuuacggggagacggcgg-ugg-agaucu
            ++++++++---++++-+++---++-++++++++-+++|+++|++++++
            ++++++++-||++++-+++|||++-++++++++-+++-+++-++++++
    REV:    gaguggucu--aggaagcg---uggcccucuguggcugaccuuuuggg
	
	ggggugguucuguacauaaugcucgccgguuuuccuccguuuuacggggagacggcgguggagaucuucgacgcgguguugagagggaaucugagguuuccgacuaggguuuuccagucggugucucccggugcgaaggaucuggugaggaggaugcuguguaaagaugugucgagaagauucucugcugagcaagugcuuaggcauccaugggugaaaaguggugguggaaccaccug
	.((((((((((...(((....((((((((...((((.(((...((.((((((((.(((((((((((((((((.....)))))..((((((.....)))))).....)))))).))).))).)))))))).))))).)))).))))))))..((((((................((((....))))..((((((....))))))))))))..............)))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2315.444.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	1.01382	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggag-cuucuucccggccuuggg---------cuucuuc-ucggcgacggucuuc
            ++++|++++-----++++-++++|||||||||+++++++|++++++++-++++++
            ++++-++++-----++++-++++---------+++++++-++++++++|++++++
    REV:    ccuuagaggucguuccgguaccccuaguacuugaggaaguaguugcug-uagaag
	
	ggagcuucuucccggccuugggcuucuucucggcgacggucuucuucuccucugcgggcuucuuuucagcuggcuucuucucugccuuuggcgccaucuugaucagagguagggauugggaguugguuggaggggauuuuagguguugcuucaacaagaggaaauggauucaauuggaauagcuucucgaagaugucguugaugaaggaguucaugauccccauggccuugcuggagauuccgaugucgggguggaccugcuugagaaccuugaagauguagaucuuguaggucucgacguu
	((((((((.....((((.(((((((((((((((((((.((((((...((((((......(((((((((((..(((((((((((((((((((((......)).)))))))))))))..))))))..))))))))))).......(((((...))))))))))).....((((.....))))........)))))))))))))).))))))).........)))).)))).....)))).)))).((((((....((((((((..((..((.........))...))..)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2315.444.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	1.01382	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggag-cuucuucccggccuuggg---------cuucuuc-ucggcgacggucuuc
            ++++|++++-----++++-++++|||||||||+++++++|++++++++-++++++
            ++++-++++-----++++-++++---------+++++++-++++++++|++++++
    REV:    ccuuagaggucguuccgguaccccuaguacuugaggaaguaguugcug-uagaag
	
	ggagcuucuucccggccuugggcuucuucucggcgacggucuucuucuccucugcgggcuucuuuucagcuggcuucuucucugccuuuggcgccaucuugaucagagguagggauugggaguugguuggaggggauuuuagguguugcuucaacaagaggaaauggauucaauuggaauagcuucucgaagaugucguugaugaaggaguucaugauccccauggccuugcuggagauuccgaugucgggguggaccugcuugagaaccuugaagauguagaucuuguaggucucgacguu
	((((((((.....((((.(((((((((((((((((((.((((((...((((((......(((((((((((..(((((((((((((((((((((......)).)))))))))))))..))))))..))))))))))).......(((((...))))))))))).....((((.....))))........)))))))))))))).))))))).........)))).)))).....)))).)))).((((((....((((((((..((..................))..)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2319.434.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	0.1752015	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugucaacu-ugguugcggc-ca----gcca
            ++-++++++|++++++++++|++||||++++
            ++-++++++-++++++++++-++----++++
    REV:    caaaguugguacuagcgccguguaccauggu
	
	agugucaacuugguugcggccagccaacucaacgaugguaccaugugccgcgaucaugguugaaacc
	.((.((((((((((((((((((((((.........))))....)).)))))))))).)))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig2346.562.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.08	MeanVal:	-1.886102	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaccaagcacagca-----ggagaugaugacgu
            +++--+++++++++++|||||++++++-++--+++
            +++--+++++++++++-----++++++-++--+++
    REV:    uaaauguuugugucguagacaccucugauaaagua
	
	aguuaccaagcacagcaggagaugaugacguuacagaccuuggauuucggcuugauggcgcuaccagucgucacagcucugaguucccaaggauugaauuccuuuuccagcuuggaaaauauauauaugaagauauauauacuugacuaugaaauagucuccacagaugcuguguuuguaaaua
	.(((..(((((((((((((((((.((..(((..(((.((((((..((((((((((((((.......))))))).))))..)))...)))))).)))......((((((.....))))))(((((((((....))))))))).......)))..)).)))))).....)))))))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig2346.567.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	-3.47880111111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caagcacagca-----ggagaugaugacgu
            +++++++++++|||||++++++-++--+++
            +++++++++++-----++++++-++--+++
    REV:    guuugugucguagacaccucugauaaagua
	
	ccaagcacagcaggagaugaugacguuacagaccuuggauuucggcuugauggcgcuaccagucgucacagcucugaguucccaaggauugaauuccuuuuccagcuuggaaaauauauauaugaagauauauauacuugacuaugaaauagucuccacagaugcuguguuugu
	.(((((((((((((((((.((..(((..(((.((((((..((((((((((((((.......))))))).))))..)))...)))))).)))......((((((.....))))))(((((((((....))))))))).......)))..)).)))))).....))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2350.773.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.06	MeanVal:	-0.642590666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggucgguggagcauucuccggagcuuc--gaugaacccggc
            ++++++++++++-+++------+++++-||+++-++++++++
            ++++++++++++|+++||||||+++++---+++-++++++++
    REV:    accggcuauuuc-uag------ucgagcaucugguugggucg
	
	cuggucgguggagcauucuccggagcuucgaugaacccggccguaucguucggaccggcuuuggucagcuggagcugggugaaccacuggguuuacuggguuggaccgcugaucggagcuggaauugcuggguuggucuacgagcugaucuuuaucggccacgggacccacgagcagcucccaaccacugacuacuaaacacguggcaguguggugaugagggguua
	.((((((((((((.(((......(((((.(((.((((((((((.......))..(((((((((((((((.((((((.((((((((....)))))))).))))...)))))))))))))))))....)))))))).)))...))))))))))))))))))))...(((((.....((..(((((..(((((.((((.......)))))))))))).))))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig2350.799.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.55956533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcuuuggucagcugg---agcugggugaacc
            +++++++++++++++-++|||++++-++++++++
            +++++++++++++++|++---++++-++++++++
    REV:    ggucgaggcuagucg-ccagguugggucauuugg
	
	uucgaugaacccggccguaucguucggaccggcuuuggucagcuggagcugggugaaccacuggguuuacuggguuggaccgcugaucggagcuggaauugcuggguuggucuacgagcugaucuuuaucggccacgggacccacgagcagcucccaaccacugacuacuaaacacguggcaguguggugaugagggguua
	.(((...((((((((((.......))..(((((((((((((((.((((((.((((((((....)))))))).))))...)))))))))))))))))....))))))))(((((....((((((....))))))....)))))..)))..(((((((((((((((.((((.......))))))))..)))..)).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig2350.799.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.55956533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcuuuggucagcugg---agcugggugaacc
            +++++++++++++++-++|||++++-++++++++
            +++++++++++++++|++---++++-++++++++
    REV:    ggucgaggcuagucg-ccagguugggucauuugg
	
	uucgaugaacccggccguaucguucggaccggcuuuggucagcuggagcugggugaaccacuggguuuacuggguuggaccgcugaucggagcuggaauugcuggguuggucuacgagcugaucuuuaucggccacgggacccacgagcagcucccaaccacugacuacuaaacacguggcaguguggugaugagggguua
	.(((...((((((((((.......))..(((((((((((((((.((((((.((((((((....)))))))).))))...)))))))))))))))))....))))))))(((((.((.((((((....))))))..)))))))..)))..(((((((((((((((.((((.......))))))))..)))..)).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig2350.805.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.55956533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcuuuggucagcugg---agcugggugaacc
            +++++++++++++++-++|||++++-++++++++
            +++++++++++++++|++---++++-++++++++
    REV:    ggucgaggcuagucg-ccagguugggucauuugg
	
	gaacccggccguaucguucggaccggcuuuggucagcuggagcugggugaaccacuggguuuacuggguuggaccgcugaucggagcuggaauugcuggguuggucuacgagcugaucuuuaucggccacgggacccacgagcagcucccaaccacugacuacuaaacacguggcaguguggugaugagggguua
	.((((((((((.......))..(((((((((((((((.((((((.((((((((....)))))))).))))...)))))))))))))))))....))))))))(((((....((((((....))))))....))))).......(((((((((((((((.((((.......))))))))..)))..)).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig2350.816.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.55956533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcuuuggucagcugg---agcugggugaacc
            +++++++++++++++-++|||++++-++++++++
            +++++++++++++++|++---++++-++++++++
    REV:    ggucgaggcuagucg-ccagguugggucauuugg
	
	uaucguucggaccggcuuuggucagcuggagcugggugaaccacuggguuuacuggguuggaccgcugaucggagcuggaauugcuggguuggucuacgagcugaucuuuaucggccacgggacccacgagcagcucccaaccacugacuacuaaacacguggcaguguggugaugagggguu
	....(((((..(((((((((((((((.((((((.((((((((....)))))))).))))...)))))))))))))))))............(((((....((((((....))))))....)))))..))))).((((((((((((((.((((.......))))))))..)))..)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig2350.816.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.55956533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcuuuggucagcugg---agcugggugaacc
            +++++++++++++++-++|||++++-++++++++
            +++++++++++++++|++---++++-++++++++
    REV:    ggucgaggcuagucg-ccagguugggucauuugg
	
	uaucguucggaccggcuuuggucagcuggagcugggugaaccacuggguuuacuggguuggaccgcugaucggagcuggaauugcuggguuggucuacgagcugaucuuuaucggccacgggacccacgagcagcucccaaccacugacuacuaaacacguggcaguguggugaugagggguu
	....(((((..(((((((((((((((.((((((.((((((((....)))))))).))))...)))))))))))))))))............(((((.((.((((((....))))))..)))))))..))))).((((((((((((((.((((.......))))))))..)))..)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig2350.819.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.55956533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcuuuggucagcugg---agcugggugaacc
            +++++++++++++++-++|||++++-++++++++
            +++++++++++++++|++---++++-++++++++
    REV:    ggucgaggcuagucg-ccagguugggucauuugg
	
	cguucggaccggcuuuggucagcuggagcugggugaaccacuggguuuacuggguuggaccgcugaucggagcuggaauugcuggguuggucuacgagcugaucuuuaucggccacgggacccacgagcagcucccaaccacugacuacuaaacacguggcaguguggugaugagggguu
	.(((((..(((((((((((((((.((((((.((((((((....)))))))).))))...)))))))))))))))))............(((((....((((((....))))))....)))))..))))).((((((((((((((.((((.......))))))))..)))..)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig2350.819.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.55956533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcuuuggucagcugg---agcugggugaacc
            +++++++++++++++-++|||++++-++++++++
            +++++++++++++++|++---++++-++++++++
    REV:    ggucgaggcuagucg-ccagguugggucauuugg
	
	cguucggaccggcuuuggucagcuggagcugggugaaccacuggguuuacuggguuggaccgcugaucggagcuggaauugcuggguuggucuacgagcugaucuuuaucggccacgggacccacgagcagcucccaaccacugacuacuaaacacguggcaguguggugaugagggguu
	.(((((..(((((((((((((((.((((((.((((((((....)))))))).))))...)))))))))))))))))............(((((.((.((((((....))))))..)))))))..))))).((((((((((((((.((((.......))))))))..)))..)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig2350.826.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.55956533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcuuuggucagcugg---agcugggugaacc
            +++++++++++++++-++|||++++-++++++++
            +++++++++++++++|++---++++-++++++++
    REV:    ggucgaggcuagucg-ccagguugggucauuugg
	
	accggcuuuggucagcuggagcugggugaaccacuggguuuacuggguuggaccgcugaucggagcuggaauugcuggguuggucuacgagcugaucuuuaucggccacgggacccacgagcagcucccaaccacugacuacuaaacacguggcaguguggugaugagggguu
	.(((((((((((((((.((((((.((((((((....)))))))).))))...)))))))))))))))))...((((..((.(((((....((((((....))))))....))))).)).))))((((((((((((((.((((.......))))))))..)))..)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig2350.826.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.55956533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcuuuggucagcugg---agcugggugaacc
            +++++++++++++++-++|||++++-++++++++
            +++++++++++++++|++---++++-++++++++
    REV:    ggucgaggcuagucg-ccagguugggucauuugg
	
	accggcuuuggucagcuggagcugggugaaccacuggguuuacuggguuggaccgcugaucggagcuggaauugcuggguuggucuacgagcugaucuuuaucggccacgggacccacgagcagcucccaaccacugacuacuaaacacguggcaguguggugaugagggguu
	.(((((((((((((((.((((((.((((((((....)))))))).))))...)))))))))))))))))...((((..((.(((((.((.((((((....))))))..))))))).)).))))((((((((((((((.((((.......))))))))..)))..)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig237.702.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	0.162405	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaucgggaga-aaccggucgccccucuuuuuuuccccc
            ++++--++++++|++++---+++++++++----+++++++
            ++++--++++++-++++|||+++++++++||||+++++++
    REV:    aaauuuccuuuucuugg---guggggggg----aaggggg
	
	uuccccccggaaaacuccccccggggggcccucccuguuucccgaccccccccgccguuuaucgggagaaaccggucgccccucuuuuuuuccccccuugggggaaggggggguggguucuuuuccuuuaaaaauucacgcccguguuaagguuauucuucauucuuuuuggggugggggggggaggugucuuuuccccccccccgccaagggggggucggggugggggguggggggac
	.(((((((......(((((....))))).((((((....(((((((((((((.(((.((((..((((((((((...(((((((((....(((((((...)))))))))))))))))))).))))))..))))....(((....)))....)))...................((((((((((((.((.......))))))))))))))..))))))))))))).)))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig237.723.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	0.162405	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaucgggaga-aaccggucgccccucuuuuuuuccccc
            ++++--++++++|++++---+++++++++----+++++++
            ++++--++++++-++++|||+++++++++||||+++++++
    REV:    aaauuuccuuuucuugg---guggggggg----aaggggg
	
	cggggggcccucccuguuucccgaccccccccgccguuuaucgggagaaaccggucgccccucuuuuuuuccccccuugggggaaggggggguggguucuuuuccuuuaaaaauucacgcccguguuaagguuauucuucauucuuuuuggggugggggggggaggugucuuuuccccccccccgccaagggggggucggggugggggguggggggacgaaacaaacacacacccaccc
	((((((....))))))..(((((((((((((.(((.((((..((((((((((...(((((((((....(((((((...)))))))))))))))))))).))))))..))))....(((....)))....)))...................((((((((((((.((.......))))))))))))))..)))))))))))))....(((((((...................)))))))

##################################################

##################################################
>Contig237.728.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	0.162405	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaucgggaga-aaccggucgccccucuuuuuuuccccc
            ++++--++++++|++++---+++++++++----+++++++
            ++++--++++++-++++|||+++++++++||||+++++++
    REV:    aaauuuccuuuucuugg---guggggggg----aaggggg
	
	ggcccucccuguuucccgaccccccccgccguuuaucgggagaaaccggucgccccucuuuuuuuccccccuugggggaaggggggguggguucuuuuccuuuaaaaauucacgcccguguuaagguuauucuucauucuuuuuggggugggggggggaggugucuuuuccccccccccgccaagggggggucggggugggggguggggggacgaaacaaacacacacccaccc
	.((((.(((....(((((((((((((.(((.((((..((((((((((...(((((((((....(((((((...)))))))))))))))))))).))))))..))))....(((....)))....)))...................((((((((((((.((.......))))))))))))))..))))))))))))).)))))))((((((................))).)))

##################################################

##################################################
>Contig237.733.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	0.162405	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaucgggaga-aaccggucgccccucuuuuuuuccccc
            ++++--++++++|++++---+++++++++----+++++++
            ++++--++++++-++++|||+++++++++||||+++++++
    REV:    aaauuuccuuuucuugg---guggggggg----aaggggg
	
	ucccuguuucccgaccccccccgccguuuaucgggagaaaccggucgccccucuuuuuuuccccccuugggggaaggggggguggguucuuuuccuuuaaaaauucacgcccguguuaagguuauucuucauucuuuuuggggugggggggggaggugucuuuuccccccccccgccaagggggggucggggugggggguggggggacgaaacaaacacacacccaccc
	.(((....(((((((((((((.(((.((((..((((((((((...(((((((((....(((((((...)))))))))))))))))))).))))))..))))....(((....)))....)))...................((((((((((((.((.......))))))))))))))..))))))))))))).)))(((((((...................)))))))

##################################################

##################################################
>Contig237.740.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	0.162405	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaucgggaga-aaccggucgccccucuuuuuuuccccc
            ++++--++++++|++++---+++++++++----+++++++
            ++++--++++++-++++|||+++++++++||||+++++++
    REV:    aaauuuccuuuucuugg---guggggggg----aaggggg
	
	uucccgaccccccccgccguuuaucgggagaaaccggucgccccucuuuuuuuccccccuugggggaaggggggguggguucuuuuccuuuaaaaauucacgcccguguuaagguuauucuucauucuuuuuggggugggggggggaggugucuuuuccccccccccgccaagggggggucggggugggggguggggggacgaaacaaacacacacccaccc
	.(((((((((((((.(((.((((..((((((((((...(((((((((....(((((((...)))))))))))))))))))).))))))..))))....(((....)))....)))...................((((((((((((.((.......))))))))))))))..)))))))))))))....(((((((...................)))))))

##################################################

##################################################
>Contig237.748.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	0.162405	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaucgggaga-aaccggucgccccucuuuuuuuccccc
            ++++--++++++|++++---+++++++++----+++++++
            ++++--++++++-++++|||+++++++++||||+++++++
    REV:    aaauuuccuuuucuugg---guggggggg----aaggggg
	
	cccccccgccguuuaucgggagaaaccggucgccccucuuuuuuuccccccuugggggaaggggggguggguucuuuuccuuuaaaaauucacgcccguguuaagguuauucuucauucuuuuuggggugggggggggaggugucuuuuccccccccccgccaagggggggucgggguggggggugggggga
	.(((((((((.((((..((((((((((...(((((((((....(((((((...)))))))))))))))))))).))))))..))))..(((((.((((....((((....))))..((((((((((((.((((((((((((....)))))))))))))).))))))))))..))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig237.748.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	0.162405	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuaucgggaga-aaccggucgccccucuuuuuuuccccc
            ++++--++++++|++++---+++++++++----+++++++
            ++++--++++++-++++|||+++++++++||||+++++++
    REV:    aaauuuccuuuucuugg---guggggggg----aaggggg
	
	cccccccgccguuuaucgggagaaaccggucgccccucuuuuuuuccccccuugggggaaggggggguggguucuuuuccuuuaaaaauucacgcccguguuaagguuauucuucauucuuuuuggggugggggggggaggugucuuuuccccccccccgccaagggggggucgggguggggggugggggga
	.(((((((((.((((..((((((((((...(((((((((....(((((((...)))))))))))))))))))).))))))..))))..(((((.((((....((((....))))..((((..((((((.((((((((((((....)))))))))))))).))))..))))..))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig237.873.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	-0.465850833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggugggggggggag-gugucuuuucccc-ccccccgccaagg
            +++++++--------|++-++-+++++++|+++++++++--++
            +++++++---------++-++-+++++++-+++++++++--++
    REV:    cccacccacacacaaacaaagcaggggggugggggguggggcu
	
	gggugggggggggaggugucuuuuccccccccccgccaagggggggucggggugggggguggggggacgaaacaaacacacacccaccc
	(((((((........((.((.((((((((((((((((..((.....))..))))))))).))))))).)).)).........)))))))

##################################################

##################################################
>Contig237.878.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-1.21796516666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggaggug------ucuuuucccc-ccccccgccaagg
            +++-+++---+++||||||++-+++++++|+++++++++--++
            +++-+++---+++------++-+++++++-+++++++++--++
    REV:    cccacccacacacaaacaaagcaggggggugggggguggggcu
	
	ggggggggaggugucuuuuccccccccccgccaagggggggucggggugggggguggggggacgaaacaaacacacacccaccc
	(((.(((...(((((.((((((((((((((((..((.....))..))))))))).))))))).))......)))...))).)))

##################################################

##################################################
>Contig237.882.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-0.842961500000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaggug----------ucuuuucccc-ccccccgccaagg
            +++--++++||||||||||++-+++++++|+++++++++--++
            +++--++++----------++-+++++++-+++++++++--++
    REV:    cccacccacacacaaacaaagcaggggggugggggguggggcu
	
	ggggaggugucuuuuccccccccccgccaagggggggucggggugggggguggggggacgaaacaaacacacacccaccc
	(((..((((((.((((((((((((((((..((.....))..))))))))).))))))).))..........))))..)))

##################################################

##################################################
>Contig2380.396.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.54	MeanVal:	1.97338633333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaucu-uugu------auucggcucaauccuuu
            ++++--|++++||||||+++++++++++++-+++
            ++++---++++------+++++++++++++-+++
    REV:    cuuacuuaacguuaauuugagccggguuagaaaa
	
	aucuauaaaaaauauagaauagaacuagaaucuuuguauucggcucaauccuuuuaguaaaagauugggccgaguuuaauugcaauucauucaauuaagggaaca
	.((((((.....)))))).........((((..(((((((((((((((((.(((....))).)))))))))))))......))))...)))).............

##################################################

##################################################
>Contig2390.419.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	-3.10155	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accucagcaaggcuaa-ggacgugaagguuccg
            +++++++++--+++--|+++---++++--++++
            +++++++++--+++---+++|||++++--++++
    REV:    uggagucguggcggacgcuu---cuucuugggc
	
	acgaccucagcaaggcuaaggacgugaagguuccgaagaucggguucuucuucgcaggcggugcugaggugga
	...(((((((((..(((..(((...((((..((((.....))))..)))))))...)))..)))))))))...

##################################################

##################################################
>Contig2413.509.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	6.497634	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaugauuaugaaugauugaucaguggaucugcagccuuccauuucauauau
            ++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-------------++++
            ++++++++-++|+++++++++++++++++++++++|||||||||||||++++
    REV:    ucuacuaaggc-uacuagcuagucaccuagacguc-------------uaug
	
	acggaacgccaucuuagcugccggcgaugccaucuucucucacucugacucaaguaauuuuaagaugauuaugaaugauugaucaguggaucugcagccuuccauuucauauauauuauaguaucugcagauccacugaucgaucaucggaaucaucuacuacguacguacguacucucucucgacuagcagaagcagcuuucgauuaguggcccgccgc
	.(((...(((((...((((((.(((...)))............((((.((..(((.......((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.............((((......))))))))))))))))))))))))))))).)))))))).....((((....)))).........))))))))).))))))........)))))...))).

##################################################

##################################################
>Contig2413.509.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	6.497634	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaugauuaugaaugauugaucaguggaucugcagccuuccauuucauauau
            ++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-------------++++
            ++++++++-++|+++++++++++++++++++++++|||||||||||||++++
    REV:    ucuacuaaggc-uacuagcuagucaccuagacguc-------------uaug
	
	acggaacgccaucuuagcugccggcgaugccaucuucucucacucugacucaaguaauuuuaagaugauuaugaaugauugaucaguggaucugcagccuuccauuucauauauauuauaguaucugcagauccacugaucgaucaucggaaucaucuacuacguacguacguacucucucucgacuagcagaagcagcuuucgauuaguggcccgccgc
	.(((...((((((..((((((.(((...)))............((((.((..(((.......((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.............((((......))))))))))))))))))))))))))))).)))))))).....((((....)))).........))))))))).))))))...))....))))...))).

##################################################

##################################################
>Contig2413.518.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	6.497634	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaugauuaugaaugauugaucaguggaucugcagccuuccauuucauauau
            ++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-------------++++
            ++++++++-++|+++++++++++++++++++++++|||||||||||||++++
    REV:    ucuacuaaggc-uacuagcuagucaccuagacguc-------------uaug
	
	caucuuagcugccggcgaugccaucuucucucacucugacucaaguaauuuuaagaugauuaugaaugauugaucaguggaucugcagccuuccauuucauauauauuauaguaucugcagauccacugaucgaucaucggaaucaucuacuacguacguacguacucucucucgacuagcagaagcagcuuucgauuaguggcccgccgca
	.(((..((((((.(((...)))............((((.((..(((.......((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.............((((......))))))))))))))))))))))))))))).)))))))).....((((....)))).........))))))))).))))))...)))..((((....)))).

##################################################

##################################################
>Contig2413.523.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	6.497634	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaugauuaugaaugauugaucaguggaucugcagccuuccauuucauauau
            ++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-------------++++
            ++++++++-++|+++++++++++++++++++++++|||||||||||||++++
    REV:    ucuacuaaggc-uacuagcuagucaccuagacguc-------------uaug
	
	uagcugccggcgaugccaucuucucucacucugacucaaguaauuuuaagaugauuaugaaugauugaucaguggaucugcagccuuccauuucauauauauuauaguaucugcagauccacugaucgaucaucggaaucaucuacuacguacguacguacucucucucgacuagcagaagcagcuuucgauuaguggcccgccgca
	.((((((.(((...)))............((((.((..(((.......((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.............((((......))))))))))))))))))))))))))))).)))))))).....((((....)))).........))))))))).))))))........((((....)))).

##################################################

##################################################
>Contig2413.537.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	6.497634	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaugauuaugaaugauugaucaguggaucugcagccuuccauuucauauau
            ++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-------------++++
            ++++++++-++|+++++++++++++++++++++++|||||||||||||++++
    REV:    ucuacuaaggc-uacuagcuagucaccuagacguc-------------uaug
	
	gccaucuucucucacucugacucaaguaauuuuaagaugauuaugaaugauugaucaguggaucugcagccuuccauuucauauauauuauaguaucugcagauccacugaucgaucaucggaaucaucuacuacguacguacguacucucucucgacuagcagaagcagcuuucgauuaguggcccgccgca
	((...(((((((...((.................((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.............((((......))))))))))))))))))))))))))))).)))))))).....((((....))))........))..)).)))))..)).........((((....)))).

##################################################

##################################################
>Contig2413.570.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	6.497634	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaugauuaugaaugauugaucaguggaucugcagccuuccauuucauauau
            ++++++++-++-+++++++++++++++++++++++-------------++++
            ++++++++-++|+++++++++++++++++++++++|||||||||||||++++
    REV:    ucuacuaaggc-uacuagcuagucaccuagacguc-------------uaug
	
	aagaugauuaugaaugauugaucaguggaucugcagccuuccauuucauauauauuauaguaucugcagauccacugaucgaucaucggaaucaucuacuacguacguacguacucucucucgacuagcagaagcagcuuucgauuaguggcccgccgca
	.((((((((.((.(((((((((((((((((((((((.............((((......))))))))))))))))))))))))))))).)))))))).....((((....))))......((((..(((.......))).))))...((((....)))).

##################################################

##################################################
>Contig2413.582.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	1.23495816666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augauugaucaguggaucugcagccuuccauuucauauau
            +++++++++++++++++++++++-------------++++
            +++++++++++++++++++++++|||||||||||||++++
    REV:    uacuagcuagucaccuagacguc-------------uaug
	
	aaugauugaucaguggaucugcagccuuccauuucauauauauuauaguaucugcagauccacugaucgaucaucggaaucaucuacuacguacguacguacucucucucgacuagcagaagcagcuuucgauuaguggcccgccgc
	.(((((((((((((((((((((((.............((((......)))))))))))))))))))))))))))(((......((((((.((((....))))......((((..(((.......))).)))).))))))....))).

##################################################

##################################################
>Contig2414.923.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.21	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuuuaagccucagccgaugc-uagucaugcuccc
            +++++++++++++-++-+++--|+++++--++--++
            +++++++++++++|++|+++---+++++--++--++
    REV:    ucgaaguucggag-cg-cuggguaucggaccggagg
	
	gggcuuuaagccucagccgaugcuagucaugcucccucccggaggccaggcuaugggucgcgaggcuugaagcua
	.(((((((((((((.((.(((..(((((..((..((....))..))..)))))...)))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2431.806.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.0885556666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggcacuuguugauguc--gugg-gagccguccacgaggaucucgggcucgacga
            ++++-++++++--++++||++++|++++-++++-+++++---++++-++++++++
            ++++-++++++-|++++--++++-++++-++++-+++++|||++++-++++++++
    REV:    uccgcgggcaga-gcgguucaccgcucgucaggaguuuu---agccgggguugcu
	
	gaggcacuuguugaugucgugggagccguccacgaggaucucgggcucgacgauugggacuaggccguucuccuggcagaugauggcguaccuugcuagaccguuggcguucucguugauggcuagcugcgauggcucguuggggccgauuuugaggacugcucgccacuuggcgagacgggcgccug
	.((((.((((((..((((((((((((.((((.(((((...((((.((((((((..(((..((.((((((.((......)).)))))).))))).(((((.((((..(((....)))..))))))))).........)))))))).))))))))).)))).)))).))))..)))).)))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig2459.913.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	0.60146	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gau-gucgaggccagucucg-----ggucgcuugagaac
            +++|++++++++-+++++++|||||++++++--++--++
            +++-++++++++-+++++++-----++++++||++-|++
    REV:    cuagcaguuccgaucggagcuuguaccggug--cug-ug
	
	aaggugggcgcccuguuucuugaaagacaacaagagcuggagcuuuucgaugucgaggccagucucgggucgcuugagaacauaagugucguggccauguucgaggcuagccuugacgauccgcuugccua
	.(((..(((((((.((.(((((........))))))).)).)).....(((((((((((.(((((((((((((..((..((....)).)))))))).....))))))).)))))))).))).)))..))).

##################################################

##################################################
>Contig2459.960.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	0.60146	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gau-gucgaggccagucucg-----ggucgcuugagaac
            +++|++++++++-+++++++|||||++++++--++--++
            +++-++++++++-+++++++-----++++++||++-|++
    REV:    cuagcaguuccgaucggagcuuguaccggug--cug-ug
	
	cgaugucgaggccagucucgggucgcuugagaacauaagugucguggccauguucgaggcuagccuugacgaucc
	.(((((((((((.(((((((((((((..((..((....)).)))))))).....))))))).)))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig2459.964.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucgaggccagucucg-----ggucgcuugagaac
            ++++++++-+++++++|||||++++++--++--++
            ++++++++-+++++++-----++++++||++-|++
    REV:    caguuccgaucggagcuuguaccggug--cug-ug
	
	gucgaggccagucucgggucgcuugagaacauaagugucguggccauguucgaggcuagccuugacg
	((((((((.(((((((((((((..((..((....)).)))))))).....))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2479.296.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-1.445592	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgggucgcuggu--ggcccgcucggg--gaaguuguugacc
            ++++++++--+++||++++++--++++||+++++++++-+++
            ++++++++--+++--++++++-|++++--+++++++++|+++
    REV:    ggcccagcagucgcucuggguu-gcccaguuucgacgg-ugg
	
	aucuucagcgaaggugggcuggacuacuuggggaacccaagccugguucacgcucagagcauacuugccaucugggccugccaggucauccucaugggugccguugagggauaccgggucgcugguggcccgcucggggaaguuguugacccucuuuaccccgguggcagcuuugacccguugggucucgcugacgacccgga
	.((((((((...((..(((.((((((((((((...))))))..)))))).....(((((((....)))..)))).)))..)).((.(((((....)))))))))))))))...((((((((..(((((((((..(((((((((((((.(((...........))))))))))))..)))).))))))..)))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2479.296.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-1.445592	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgggucgcuggu--ggcccgcucggg--gaaguuguugacc
            ++++++++--+++||++++++--++++||+++++++++-+++
            ++++++++--+++--++++++-|++++--+++++++++|+++
    REV:    ggcccagcagucgcucuggguu-gcccaguuucgacgg-ugg
	
	aucuucagcgaaggugggcuggacuacuuggggaacccaagccugguucacgcucagagcauacuugccaucugggccugccaggucauccucaugggugccguugagggauaccgggucgcugguggcccgcucggggaaguuguugacccucuuuaccccgguggcagcuuugacccguugggucucgcugacgacccgga
	.((((((((...(((((((.((((((((((((...))))))..)))))).....(((((((....)))..)))).))))))).((.(((((....)))))))))))))))...((((((((..(((((((((..(((((((((((((.(((...........))))))))))))..)))).))))))..)))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2479.321.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-1.445592	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgggucgcuggu--ggcccgcucggg--gaaguuguugacc
            ++++++++--+++||++++++--++++||+++++++++-+++
            ++++++++--+++--++++++-|++++--+++++++++|+++
    REV:    ggcccagcagucgcucuggguu-gcccaguuucgacgg-ugg
	
	acuuggggaacccaagccugguucacgcucagagcauacuugccaucugggccugccaggucauccucaugggugccguugagggauaccgggucgcugguggcccgcucggggaaguuguugacccucuuuaccccgguggcagcuuugacccguugggucucgcugacgacccgga
	.((((((...))))))((((((....((((((((((....)))..)))))))..))))))...(((((((((...)))).)))))...((((((((..(((((((((..(((((((((((((.(((...........))))))))))))..)))).))))))..)))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2479.330.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-1.445592	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgggucgcuggu--ggcccgcucggg--gaaguuguugacc
            ++++++++--+++||++++++--++++||+++++++++-+++
            ++++++++--+++--++++++-|++++--+++++++++|+++
    REV:    ggcccagcagucgcucuggguu-gcccaguuucgacgg-ugg
	
	acccaagccugguucacgcucagagcauacuugccaucugggccugccaggucauccucaugggugccguugagggauaccgggucgcugguggcccgcucggggaaguuguugacccucuuuaccccgguggcagcuuugacccguugggucucgcugacgacccgga
	.(((..(((((((....((((((((((....)))..)))))))..)))))))(((((....))))).......)))...((((((((..(((((((((..(((((((((((((.(((...........))))))))))))..)))).))))))..)))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2479.335.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-1.445592	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgggucgcuggu--ggcccgcucggg--gaaguuguugacc
            ++++++++--+++||++++++--++++||+++++++++-+++
            ++++++++--+++--++++++-|++++--+++++++++|+++
    REV:    ggcccagcagucgcucuggguu-gcccaguuucgacgg-ugg
	
	agccugguucacgcucagagcauacuugccaucugggccugccaggucauccucaugggugccguugagggauaccgggucgcugguggcccgcucggggaaguuguugacccucuuuaccccgguggcagcuuugacccguugggucucgcugacgacccgga
	.(((((((....((((((((((....)))..)))))))..)))))))..(((((((((...)))).)))))...((((((((..(((((((((..(((((((((((((.(((...........))))))))))))..)))).))))))..)))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2479.383.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-1.445592	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgggucgcuggu--ggcccgcucggg--gaaguuguugacc
            ++++++++--+++||++++++--++++||+++++++++-+++
            ++++++++--+++--++++++-|++++--+++++++++|+++
    REV:    ggcccagcagucgcucuggguu-gcccaguuucgacgg-ugg
	
	auccucaugggugccguugagggauaccgggucgcugguggcccgcucggggaaguuguugacccucuuuaccccgguggcagcuuugacccguugggucucgcugacgacccgga
	.(((((((((...)))).)))))...((((((((..(((((((((..(((((((((((((.(((...........))))))))))))..)))).))))))..)))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2479.408.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-1.445592	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgggucgcuggu--ggcccgcucggg--gaaguuguugacc
            ++++++++--+++||++++++--++++||+++++++++-+++
            ++++++++--+++--++++++-|++++--+++++++++|+++
    REV:    ggcccagcagucgcucuggguu-gcccaguuucgacgg-ugg
	
	accgggucgcugguggcccgcucggggaaguuguugacccucuuuaccccgguggcagcuuugacccguugggucucgcugacgacccgga
	.((((((((..(((((((((..(((((((((((((.(((...........))))))))))))..)))).))))))..)))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig248.928.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-1.63041666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaaaaccccacaaaagagaaaaauaaaaaaaaaaacaaggggguguuuucucccccggggga-ag
            ++++++++++--------+++++-------------------+++++++------++++++++++-|++
            ++++++++++-|||||||+++++-||||||||||||||||||+++++++-|||||++++++++++--++
    REV:    cccuuuuuugc-------ucucuc------------------cccccgcc-----ggggguccccccuc
	
	gggaaaaaaccccacaaaagagaaaaauaaaaaaaaaaacaaggggguguuuucucccccgggggaagaaccccuccccccugggggccgccccccucucucguuuuuuccca
	((((((((((........(((((...................(((((((......((((((((((.((.....))..)))))))))).))))))).))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2491.635.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	0.159187499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgagucu-cc-aguccc-aucgucgaagauggccg
            ++++++++|++|++++++|+++++----++--++++
            ++++++++-++-++++++-+++++---|++--++++
    REV:    agcucggauggauugggguuggcaacc-uuguuggc
	
	cucgagucuccagucccaucgucgaagauggccggcaccgguuguuccaacgguugggguuagguaggcucgaaaacucuguauuuaacggguauacccagaugguauaccugc
	.(((((((((((((((((((((....((..((((....))))..))...))))).)))))).)).))))))))...............((((((((((.....)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2532.975.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-0.782085500000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuag--gggggc----gcuuucccuccucucauga-aucccug
            +++-||++++++||||+++++++++++++++----|++-++++
            +++---++++++----+++++++++++++++-----++-++++
    REV:    gauauauccccggcauuggagggggggggggguuugugugggc
	
	gcuaggggggcgcuuucccuccucucaugaaucccugugcccggguguguuuggggggggggggagguuacggccccuauauaga
	.(((.(((((((((((((((((((((....((.((((....)))).)).....)))))))))))))))....))))))...))).

##################################################

##################################################
>Contig2540.1375.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.2305175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucaaaggaugggguaacccuggggggg--uuuagaaugggag-------gaggg
            +++--++++-+++----++++++++++-||+++-+++++++--|||||||+++++
            +++-|++++|+++||||++++++++++---+++-+++++++---------+++++
    REV:    aagc-uccu-ccc----ggggcucucuaaagaaauuuaccuggaaagauauuccc
	
	aggaaggaaacgaaaaaacuggcuggcuggcgaaauccauuuccccgggccggaaaagggcccaaguccccgggaaauaaggcccggggaccgugcgaacugauaaccuucggaaucaaggcaccuuaaaaaaaaauuaaaagagggccgcuucccucacuucaaaggaugggguaacccuggggggguuuagaaugggaggagggagauccccuuauagaaagguccauuuaaagaaaucucucggggcccuccucgaaaccacaaaaggagagggaaagcacgguuuuuccccccaaaaaaaagggggggagaggca
	.(((((((..((......((((....))))))...)))..))))..(((((.......)))))..(((((((((........))))))))).((((...((((......))))......(((.((((...............)))))))..(((((((..(((..((((.(((....((((((((((.(((.(((((((..(((((.....))))).........))))))).)))...))))))))))))))))).))).((......)).))))))).)))).((((((((((((.........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2540.1379.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.2305175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucaaaggaugggguaacccuggggggg--uuuagaaugggag-------gaggg
            +++--++++-+++----++++++++++-||+++-+++++++--|||||||+++++
            +++-|++++|+++||||++++++++++---+++-+++++++---------+++++
    REV:    aagc-uccu-ccc----ggggcucucuaaagaaauuuaccuggaaagauauuccc
	
	aggaaacgaaaaaacuggcuggcuggcgaaauccauuuccccgggccggaaaagggcccaaguccccgggaaauaaggcccggggaccgugcgaacugauaaccuucggaaucaaggcaccuuaaaaaaaaauuaaaagagggccgcuucccucacuucaaaggaugggguaacccuggggggguuuagaaugggaggagggagauccccuuauagaaagguccauuuaaagaaaucucucggggcccuccucgaaaccacaaaaggagagggaaagcacgguuuuuccccccaaaaaaaagggggggagaggca
	.(((((.((.....((((....)))).....))..)))))..(((((.......)))))..(((((((((........))))))))).((((...((((......))))......(((.((((...............)))))))..(((((((..(((..((((.(((....((((((((((.(((.(((((((..(((((.....))))).........))))))).)))...))))))))))))))))).))).((......)).))))))).)))).((((((((((((.........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2540.1396.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.2305175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucaaaggaugggguaacccuggggggg--uuuagaaugggag-------gaggg
            +++--++++-+++----++++++++++-||+++-+++++++--|||||||+++++
            +++-|++++|+++||||++++++++++---+++-+++++++---------+++++
    REV:    aagc-uccu-ccc----ggggcucucuaaagaaauuuaccuggaaagauauuccc
	
	gcuggcuggcgaaauccauuuccccgggccggaaaagggcccaaguccccgggaaauaaggcccggggaccgugcgaacugauaaccuucggaaucaaggcaccuuaaaaaaaaauuaaaagagggccgcuucccucacuucaaaggaugggguaacccuggggggguuuagaaugggaggagggagauccccuuauagaaagguccauuuaaagaaaucucucggggcccuccucgaaaccacaaaaggagagggaaagcacgguuuuuccccccaaaaaaaagggggggagaggca
	.((((((((.((((....)))).)))).)))).....(((((..(((((((((........))))))))).((((((.((((......))))..))...))))....................)))))(((((((((..(((..((((.(((....((((((((((.(((.(((((((..(((((.....))))).........))))))).)))...))))))))))))))))).))).((......)).))))))).))...((((((((((((.........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2540.1420.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.2305175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucaaaggaugggguaacccuggggggg--uuuagaaugggag-------gaggg
            +++--++++-+++----++++++++++-||+++-+++++++--|||||||+++++
            +++-|++++|+++||||++++++++++---+++-+++++++---------+++++
    REV:    aagc-uccu-ccc----ggggcucucuaaagaaauuuaccuggaaagauauuccc
	
	cgggccggaaaagggcccaaguccccgggaaauaaggcccggggaccgugcgaacugauaaccuucggaaucaaggcaccuuaaaaaaaaauuaaaagagggccgcuucccucacuucaaaggaugggguaacccuggggggguuuagaaugggaggagggagauccccuuauagaaagguccauuuaaagaaaucucucggggcccuccucgaaaccacaaaaggagagggaaagcacgguuuuuccccccaaaaaaaagggggggagaggca
	.(((((.......)))))..(((((((((........))))))))).((((...((((......))))......(((.((((...............)))))))..(((((((..(((..((((.(((....((((((((((.(((.(((((((..(((((.....))))).........))))))).)))...))))))))))))))))).))).((......)).))))))).)))).((((((((((((.........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2540.1433.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.2305175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucaaaggaugggguaacccuggggggg--uuuagaaugggag-------gaggg
            +++--++++-+++----++++++++++-||+++-+++++++--|||||||+++++
            +++-|++++|+++||||++++++++++---+++-+++++++---------+++++
    REV:    aagc-uccu-ccc----ggggcucucuaaagaaauuuaccuggaaagauauuccc
	
	ggcccaaguccccgggaaauaaggcccggggaccgugcgaacugauaaccuucggaaucaaggcaccuuaaaaaaaaauuaaaagagggccgcuucccucacuucaaaggaugggguaacccuggggggguuuagaaugggaggagggagauccccuuauagaaagguccauuuaaagaaaucucucggggcccuccucgaaaccacaaaaggagagggaaagcacgguuuuuccccccaaaaaaaagggggggagaggca
	(((((..(((((((((........))))))))).((((((.((((......))))..))...))))....................)))))(((((((((..(((..((((.(((....((((((((((.(((.(((((((..(((((.....))))).........))))))).)))...))))))))))))))))).))).((......)).))))))).))...((((((((((((.........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2540.1439.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.2305175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucaaaggaugggguaacccuggggggg--uuuagaaugggag-------gaggg
            +++--++++-+++----++++++++++-||+++-+++++++--|||||||+++++
            +++-|++++|+++||||++++++++++---+++-+++++++---------+++++
    REV:    aagc-uccu-ccc----ggggcucucuaaagaaauuuaccuggaaagauauuccc
	
	aguccccgggaaauaaggcccggggaccgugcgaacugauaaccuucggaaucaaggcaccuuaaaaaaaaauuaaaagagggccgcuucccucacuucaaaggaugggguaacccuggggggguuuagaaugggaggagggagauccccuuauagaaagguccauuuaaagaaaucucucggggcccuccucgaaaccacaaaaggagagggaaagcacgguuuuuccccccaaaaaaaagggggggagaggca
	.(((((((((........))))))))).((((...((((......))))......(((.((((...............)))))))..(((((((..(((..((((.(((....((((((((((.(((.(((((((..(((((.....))))).........))))))).)))...))))))))))))))))).))).((......)).))))))).)))).((((((((((((.........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2540.1456.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.2305175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucaaaggaugggguaacccuggggggg--uuuagaaugggag-------gaggg
            +++--++++-+++----++++++++++-||+++-+++++++--|||||||+++++
            +++-|++++|+++||||++++++++++---+++-+++++++---------+++++
    REV:    aagc-uccu-ccc----ggggcucucuaaagaaauuuaccuggaaagauauuccc
	
	gcccggggaccgugcgaacugauaaccuucggaaucaaggcaccuuaaaaaaaaauuaaaagagggccgcuucccucacuucaaaggaugggguaacccuggggggguuuagaaugggaggagggagauccccuuauagaaagguccauuuaaagaaaucucucggggcccuccucgaaaccacaaaaggagagggaaagcacgguuuuuccccccaaaaaaaagggggggagaggca
	(((...(((((((((...((((......))))......(((.((((...............)))))))..(((((((..(((..((((.(((....((((((((((.(((.(((((((..(((((.....))))).........))))))).)))...))))))))))))))))).))).((......)).))))))).)))))))))((((((((........))))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig2540.1463.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.2305175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucaaaggaugggguaacccuggggggg--uuuagaaugggag-------gaggg
            +++--++++-+++----++++++++++-||+++-+++++++--|||||||+++++
            +++-|++++|+++||||++++++++++---+++-+++++++---------+++++
    REV:    aagc-uccu-ccc----ggggcucucuaaagaaauuuaccuggaaagauauuccc
	
	gaccgugcgaacugauaaccuucggaaucaaggcaccuuaaaaaaaaauuaaaagagggccgcuucccucacuucaaaggaugggguaacccuggggggguuuagaaugggaggagggagauccccuuauagaaagguccauuuaaagaaaucucucggggcccuccucgaaaccacaaaaggagagggaaagcacgguuuuuccccccaaaaaaaagggggggagag
	.(((((((...((((......))))......(((.((((...............)))))))..(((((((..(((..((((.(((....((((((((((.(((.(((((((..(((((.....))))).........))))))).)))...))))))))))))))))).))).((......)).))))))).)))))))((((((((((........)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2540.1493.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.2305175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucaaaggaugggguaacccuggggggg--uuuagaaugggag-------gaggg
            +++--++++-+++----++++++++++-||+++-+++++++--|||||||+++++
            +++-|++++|+++||||++++++++++---+++-+++++++---------+++++
    REV:    aagc-uccu-ccc----ggggcucucuaaagaaauuuaccuggaaagauauuccc
	
	aggcaccuuaaaaaaaaauuaaaagagggccgcuucccucacuucaaaggaugggguaacccuggggggguuuagaaugggaggagggagauccccuuauagaaagguccauuuaaagaaaucucucggggcccuccucgaaaccacaaaaggagagggaaagcacgguuuuuccccccaaaaaaaagggggggagaggca
	.(((.((((...............)))))))(((((((((..(((..((((.(((....((((((((((.(((.(((((((..(((((.....))))).........))))))).)))...))))))))))))))))).))).((......)).))))))).))...((((((((((((.........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2540.1523.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.2305175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucaaaggaugggguaacccuggggggg--uuuagaaugggag-------gaggg
            +++--++++-+++----++++++++++-||+++-+++++++--|||||||+++++
            +++-|++++|+++||||++++++++++---+++-+++++++---------+++++
    REV:    aagc-uccu-ccc----ggggcucucuaaagaaauuuaccuggaaagauauuccc
	
	cgcuucccucacuucaaaggaugggguaacccuggggggguuuagaaugggaggagggagauccccuuauagaaagguccauuuaaagaaaucucucggggcccuccucgaaaccacaaaaggagagggaaagcacgguuuuuccccccaaaaaaaagggggggagaggca
	.(((((((((..(((..((((.(((....((((((((((.(((.(((((((..(((((.....))))).........))))))).)))...))))))))))))))))).))).((......)).))))))).))...((((((((((((.........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2540.1544.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	-1.0091035	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggguaacccuggggggg--uuuagaaugggag-------gaggg
            ++++---++++++++++-||+++-+++++++--|||||||+++++
            ++++|||++++++++++---+++-+++++++---------+++++
    REV:    uccc---ggggcucucuaaagaaauuuaccuggaaagauauuccc
	
	ugggguaacccuggggggguuuagaaugggaggagggagauccccuuauagaaagguccauuuaaagaaaucucucggggcccuccucgaaaccacaaaaggagagggaaagcacgguuuuuccccccaaaaaaaagggggggagaggca
	.((((...((((((((((.(((.(((((((..(((((.....))))).........))))))).)))...))))))))))))))((((....((......)).)))).........((((((((((((.........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2540.1548.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-0.8841875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuggggggg--uuuagaaugggag-------gaggg
            ++++++++++-||+++-+++++++--|||||||+++++
            ++++++++++---+++-+++++++---------+++++
    REV:    ggggcucucuaaagaaauuuaccuggaaagauauuccc
	
	guaacccuggggggguuuagaaugggaggagggagauccccuuauagaaagguccauuuaaagaaaucucucggggcccuccucgaaaccacaaaaggagagggaaagcacgguuuuuccccccaaaaaaaagggggggagaggca
	((..((((((((((.(((.(((((((..(((((.....))))).........))))))).)))...))))))))))(((((.((............)).)))))...))...((((((((((((.........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2540.1548.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-0.8841875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuggggggg--uuuagaaugggag-------gaggg
            ++++++++++-||+++-+++++++--|||||||+++++
            ++++++++++---+++-+++++++---------+++++
    REV:    ggggcucucuaaagaaauuuaccuggaaagauauuccc
	
	guaacccuggggggguuuagaaugggaggagggagauccccuuauagaaagguccauuuaaagaaaucucucggggcccuccucgaaaccacaaaaggagagggaaagcacgguuuuuccccccaaaaaaaagggggggagaggca
	....((((((((((.(((.(((((((..(((((.....))))).........))))))).)))...))))))))))(((((.((............)).)))))........((((((((((((.........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2540.1551.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-0.8841875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuggggggg--uuuagaaugggag-------gaggg
            ++++++++++-||+++-+++++++--|||||||+++++
            ++++++++++---+++-+++++++---------+++++
    REV:    ggggcucucuaaagaaauuuaccuggaaagauauuccc
	
	acccuggggggguuuagaaugggaggagggagauccccuuauagaaagguccauuuaaagaaaucucucggggcccuccucgaaaccacaaaaggagagggaaagcacgguuuuuccccccaaaaaaaagggggggagaggca
	.((((((((((.(((.(((((((..(((((.....))))).........))))))).)))...))))))))))(((((.((............)).)))))........((((((((((((.........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2541.895.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	0.0153703333333329	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugggggcgcuuuuucccuauacccuccacccccucgaa----ggag
            +++++++---------------+++++++++++---+++||||++++
            +++++++-----------||||+++++++++++---+++----++++
    REV:    caccccccccuuuugucg----gggggguggggcgucuuuaaaccuc
	
	cgugggggcgcuuuuucccuauacccuccacccccucgaaggagauuccuccaaauuucugcggggugggggggcuguuuuccccccccaca
	.(((((((...............(((((((((((...(((((((....))))....)))...)))))))))))...........))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2553.948.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	0.0745533333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggaaaacccaagaaaaaaaauugugaaccaaagggcccc-caaaa-gggcc
            +++++++------------------+++-++---++++++++++|++++-|+++++
            +++++++--||||||||||||||||+++|++|||++++++++++-++++--+++++
    REV:    cccccccgg----------------aac-cu---uuuuuugggguguuuggcccgg
	
	agggggggaaaacccaagaaaaaaaauugugaaccaaagggcccccaaaagggccggaaacccaaaaaaggcccgguuugugggguuuuuuuccaaggcccccccccccccggagagggaaccaaaaaaaacaccccucaauuaaaaaggggggggaacccccccggggaaguaaaaaaaaaacccggggguuccuccccccggagga
	.(((((((..................(((.((...((((((((((((((.(((((..............)))))..)))).)))))))))))))))..)))))))..(((((..(((((...............))))).........(((((((((((((((..(((...............))))))))))))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig2553.973.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.195835	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugaaccaaagggcccc-caaaa-gggcc
            +++-++---++++++++++|++++-|+++++
            +++|++|||++++++++++-++++--+++++
    REV:    aac-cu---uuuuuugggguguuuggcccgg
	
	auugugaaccaaagggcccccaaaagggccggaaacccaaaaaaggcccgguuugugggguuuuuuuccaaggcccccccccccccggagagggaaccaaaaaaaacaccccucaauuaaaaaggggggggaacccccccggggaaguaaaaaaaaaacccggggguuccuccccccggaggaa
	.(((.((...((((((((((((((.(((((..............)))))..)))).)))))))))))))))..((((((((........(((((...............))))).........))))))))....((((((((...............)))))))).((((((....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig256.651.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0.531852	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccu--ggaggauucccca--uucggggggaagggc
            ++--||+++++---++++-||++++++++-+++-++
            ++----+++++--|++++---++++++++-+++-++
    REV:    ggcuuuuuucccc-ggggcgcaagcccccauuugcg
	
	acccuggaggauuccccauucggggggaagggcuuucccucccaacuggggggggggggggaaaaaaccuccgcguuuacccccgaacgcggggccccuuuuuucgg
	.((..(((((...((((.((((((((.(((.((...(((((((....))))))).(((((.......))))))).))).))))))))...))))..)))))....))

##################################################

##################################################
>Contig256.655.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	0.494487	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaggauucccca--uucggggggaagggc
            +++++---++++-||++++++++-+++-++
            +++++--|++++---++++++++-+++-++
    REV:    uuucccc-ggggcgcaagcccccauuugcg
	
	uggaggauuccccauucggggggaagggcuuucccucccaacuggggggggggggggaaaaaaccuccgcguuuacccccgaacgcggggccccuuuu
	.(((((...((((.((((((((.(((.((...(((((((....))))))).(((((.......))))))).))).))))))))...))))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig2561.373.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	5.335536	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagucggaa--gucg-----gguacgagacacaagugaggagau
            ++++++++-||++++|||||++-++++++--++--+++++-+++
            ++++++++---++++-----++|++++++--++--+++++|+++
    REV:    gucagccuacccaguaagaacc-ugcucuuagucuacuuc-cug
	
	augagcucuuccuccuugggaguggggaucucacagucggaagucggguacgagacacaagugaggagauacccguccuucaucugauucucguccaagaaugacccauccgacugg
	.((((.(((((((((...)))).))))).))))((((((((.((((((.((((((..((..(((((.(((....))))))))..))..)))))))).....))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2561.375.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	5.335536	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagucggaa--gucg-----gguacgagacacaagugaggagau
            ++++++++-||++++|||||++-++++++--++--+++++-+++
            ++++++++---++++-----++|++++++--++--+++++|+++
    REV:    gucagccuacccaguaagaacc-ugcucuuagucuacuuc-cug
	
	gagcucuuccuccuugggaguggggaucucacagucggaagucggguacgagacacaagugaggagauacccguccuucaucugauucucguccaagaaugacccauccgacugg
	(((.(((((((((...)))).))))).))).((((((((.((((((.((((((..((..(((((.(((....))))))))..))..)))))))).....))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2561.405.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	5.335536	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagucggaa--gucg-----gguacgagacacaagugaggagau
            ++++++++-||++++|||||++-++++++--++--+++++-+++
            ++++++++---++++-----++|++++++--++--+++++|+++
    REV:    gucagccuacccaguaagaacc-ugcucuuagucuacuuc-cug
	
	acagucggaagucggguacgagacacaagugaggagauacccguccuucaucugauucucguccaagaaugacccauccgacugg
	.((((((((.((((((.((((((..((..(((((.(((....))))))))..))..)))))))).....))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2568.132.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	1.27008	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacugagccgucucua-gcagccauugcgcc-ucuucgu---cgcugaguuugcug---guaaagacgaug-ucuc
            ++++-++-++++++++|+++-------++++|+++++--|||++++++++++++++|||++++++++----|++++
            ++++-++-++++++++-+++-||||||++++-+++++-----++++++++++++++---++++++++-----++++
    REV:    uugaguccguagagguaugua------guggcagaggaaaauguggcuuaaacgacucucauuucugaaccaagag
	
	acgcaucuuauuauacgacaacaaaagaucaggaagcuuguuuuagucuucaggaucaucacaugaugggcauauucagugccugaaggacguccuugaacucgaaaucacuggucugcuuguugaaccguucaaccagcuuguaccucgagucguucagauagaaagacugagccgucucuagcagccauugcgccucuucgucgcugaguuugcugguaaagacgaugucuccucgaaugagaaccaagucuuuacucucagcaaauucgguguaaaaggagacggugauguauggagaugccugaguuccccucgacuuguaguccucgagaccggugaagauaaugugcgg
	.(((((.(((((...(((........((((..((((((......)).))))..))))..........((((((.....)))))).((((....))))....)))...(((((((((((((.(((((.....))))).)))....((..(((((((.((.....))..((((.((.(((((((((((.......(((((((((..((((((((((((((((((((((....((((.......)))).....))))))))...)))))))))))))).....))))).)))).))).)))))))).)).)))).....)))))))..)).....)))))))))).))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig2568.238.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	1.27008	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacugagccgucucua-gcagccauugcgcc-ucuucgu---cgcugaguuugcug---guaaagacgaug-ucuc
            ++++-++-++++++++|+++-------++++|+++++--|||++++++++++++++|||++++++++----|++++
            ++++-++-++++++++-+++-||||||++++-+++++-----++++++++++++++---++++++++-----++++
    REV:    uugaguccguagagguaugua------guggcagaggaaaauguggcuuaaacgacucucauuucugaaccaagag
	
	aucacuggucugcuuguugaaccguucaaccagcuuguaccucgagucguucagauagaaagacugagccgucucuagcagccauugcgccucuucgucgcugaguuugcugguaaagacgaugucuccucgaaugagaaccaagucuuuacucucagcaaauucgguguaaaaggagacggugauguauggagaugccugaguuccccucgacuuguaguccucgagaccggugaagauaaugugcggcauuugcacuugug
	.(((((((((((((.(((((.....))))).)))....((..(((((((.((.....))..((((.((.(((((((((((.......(((((((((..((((((((((((((((((((((....((((.......)))).....))))))))...)))))))))))))).....))))).)))).))).)))))))).)).)))).....)))))))..)).....))))))))))..((((.(((((.....))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2578.610.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	0.463932999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacugcugcuucgaccgagaacu-gguuuucuucugaggcagcagcgg
            +++-++-+++++---+++++++-|+++--+++-+++++++++++--++
            +++-++-+++++---+++++++--+++||+++-+++++++++++-|++
    REV:    cugucgcuggaggucguucuuguuucg--aggcggcuucguugua-cc
	
	gacugcugcuucgaccgagaacugguuuucuucugaggcagcagcggcugcccauguugcuucggcggagcuuuguucuugcuggaggucgcugucu
	(((.((.(((((...(((((((.(((..(((.(((((((((((..((....)).))))))))))).))))))..)))))))...))))).)).))).

##################################################

##################################################
>Contig2610.869.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	2.654982	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugccccuuuccuuuuuuuucaacccccgg-ccccuuauaggggaaaacuuggg
            +++++++-----------------+++++--|++++----+++++++++---+++
            +++++++|||||||||||||||||+++++---++++---|+++++++++---+++
    REV:    ccgcggg-----------------gggggaaagggguuu-uccucuuuuuuuccc
	
	gaacaaaaucaaaaaaaaaccaccccuccaauuaagagggggcggaaacccccaggggggauaauaaacaaaacagggguuuuccccccggggaacccccccuggugccccuuuccuuuuuuuucaacccccggccccuuauaggggaaaacuugggucccccuuuuuuucuccuuuuggggaaaggggggggcgccuuuuuuuuccaaaaaucccccccggcguguaugauauuuuucccccucucugugggggggggggggccgucuucuccccccccccccagg
	(((.((.((((........((.((((((.......))))))..))......((.((((((((.............((((..(((((....)))))..))))..(((((((.................(((((..((((....(((((((((...(((...)))...)))))))))...))))...))))))))))))..............)))))))).))......)))).)).))).......(((.(((((((((((((.......)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2610.887.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	2.654982	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugccccuuuccuuuuuuuucaacccccgg-ccccuuauaggggaaaacuuggg
            +++++++-----------------+++++--|++++----+++++++++---+++
            +++++++|||||||||||||||||+++++---++++---|+++++++++---+++
    REV:    ccgcggg-----------------gggggaaagggguuu-uccucuuuuuuuccc
	
	accaccccuccaauuaagagggggcggaaacccccaggggggauaauaaacaaaacagggguuuuccccccggggaacccccccuggugccccuuuccuuuuuuuucaacccccggccccuuauaggggaaaacuugggucccccuuuuuuucuccuuuuggggaaaggggggggcgccuuuuuuuuccaaaaaucccccccggcguguaugauauuuuucccccucucugugggggggggggggccgucuucuccccccccccccagg
	.((.............((((((((.(((((...((.((((((((.............((((..(((((....)))))..))))..(((((((.................(((((..((((....(((((((((...(((...)))...)))))))))...))))...))))))))))))..............)))))))).)).((((...)))).)))))))))))))..(((((((((((((........))))))))))))).))

##################################################

##################################################
>Contig2610.902.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	2.654982	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugccccuuuccuuuuuuuucaacccccgg-ccccuuauaggggaaaacuuggg
            +++++++-----------------+++++--|++++----+++++++++---+++
            +++++++|||||||||||||||||+++++---++++---|+++++++++---+++
    REV:    ccgcggg-----------------gggggaaagggguuu-uccucuuuuuuuccc
	
	aagagggggcggaaacccccaggggggauaauaaacaaaacagggguuuuccccccggggaacccccccuggugccccuuuccuuuuuuuucaacccccggccccuuauaggggaaaacuugggucccccuuuuuuucuccuuuuggggaaaggggggggcgccuuuuuuuuccaaaaaucccccccggcguguaugauauuuuucccccucucugugggggggggggggccgucuucuccccccccccccagg
	.((((((((.(((((...((.((((((((.............((((..(((((....)))))..))))..(((((((.................(((((..((((....(((((((((...(((...)))...)))))))))...))))...))))))))))))..............)))))))).)).((((...)))).))))))))))))).((((((((((((((........))))))))))))))..

##################################################

##################################################
>Contig2610.902.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	2.654982	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugccccuuuccuuuuuuuucaacccccgg-ccccuuauaggggaaaacuuggg
            +++++++-----------------+++++--|++++----+++++++++---+++
            +++++++|||||||||||||||||+++++---++++---|+++++++++---+++
    REV:    ccgcggg-----------------gggggaaagggguuu-uccucuuuuuuuccc
	
	aagagggggcggaaacccccaggggggauaauaaacaaaacagggguuuuccccccggggaacccccccuggugccccuuuccuuuuuuuucaacccccggccccuuauaggggaaaacuugggucccccuuuuuuucuccuuuuggggaaaggggggggcgccuuuuuuuuccaaaaaucccccccggcguguaugauauuuuucccccucucugugggggggggggggccgucuucuccccccccccccagg
	.((((((((..(((((..((.((((((((.............((((..(((((....)))))..))))..(((((((.................(((((..((((....(((((((((...(((...)))...)))))))))...))))...))))))))))))..............)))))))).))...))......)))..))))))))(((.(((((((((((((.......)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2610.911.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	2.654982	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugccccuuuccuuuuuuuucaacccccgg-ccccuuauaggggaaaacuuggg
            +++++++-----------------+++++--|++++----+++++++++---+++
            +++++++|||||||||||||||||+++++---++++---|+++++++++---+++
    REV:    ccgcggg-----------------gggggaaagggguuu-uccucuuuuuuuccc
	
	cggaaacccccaggggggauaauaaacaaaacagggguuuuccccccggggaacccccccuggugccccuuuccuuuuuuuucaacccccggccccuuauaggggaaaacuugggucccccuuuuuuucuccuuuuggggaaaggggggggcgccuuuuuuuuccaaaaaucccccccggcguguaugauauuuuucccccucucugugggggggggggggccgucuucuccccccccccccagg
	.(((((...((.((((((((.............((((..(((((....)))))..))))..(((((((.................(((((..((((....(((((((((...(((...)))...)))))))))...))))...))))))))))))..............)))))))).)).((((...)))).)))))......(((.(((((((((((((.......)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2610.915.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	2.654982	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugccccuuuccuuuuuuuucaacccccgg-ccccuuauaggggaaaacuuggg
            +++++++-----------------+++++--|++++----+++++++++---+++
            +++++++|||||||||||||||||+++++---++++---|+++++++++---+++
    REV:    ccgcggg-----------------gggggaaagggguuu-uccucuuuuuuuccc
	
	aacccccaggggggauaauaaacaaaacagggguuuuccccccggggaacccccccuggugccccuuuccuuuuuuuucaacccccggccccuuauaggggaaaacuugggucccccuuuuuuucuccuuuuggggaaaggggggggcgccuuuuuuuuccaaaaaucccccccggcguguaugauauuuuucccccucucugugggggggggggggccgucuucuccccccccccccagg
	.....((.((((((((.............((((..(((((....)))))..))))..(((((((.................(((((..((((....(((((((((...(((...)))...)))))))))...))))...))))))))))))..............)))))))).))........................(((.(((((((((((((.......)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2610.919.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	2.654982	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugccccuuuccuuuuuuuucaacccccgg-ccccuuauaggggaaaacuuggg
            +++++++-----------------+++++--|++++----+++++++++---+++
            +++++++|||||||||||||||||+++++---++++---|+++++++++---+++
    REV:    ccgcggg-----------------gggggaaagggguuu-uccucuuuuuuuccc
	
	cccaggggggauaauaaacaaaacagggguuuuccccccggggaacccccccuggugccccuuuccuuuuuuuucaacccccggccccuuauaggggaaaacuugggucccccuuuuuuucuccuuuuggggaaaggggggggcgccuuuuuuuuccaaaaaucccccccggcguguaugauauuuuucccccucucugugggggggggggggccgucuucuccccccccccccagg
	.((.((((((((.............((((..(((((....)))))..))))..(((((((.................(((((..((((....(((((((((...(((...)))...)))))))))...))))...))))))))))))..............)))))))).))........................(((.(((((((((((((.......)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2610.922.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	2.654982	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugccccuuuccuuuuuuuucaacccccgg-ccccuuauaggggaaaacuuggg
            +++++++-----------------+++++--|++++----+++++++++---+++
            +++++++|||||||||||||||||+++++---++++---|+++++++++---+++
    REV:    ccgcggg-----------------gggggaaagggguuu-uccucuuuuuuuccc
	
	aggggggauaauaaacaaaacagggguuuuccccccggggaacccccccuggugccccuuuccuuuuuuuucaacccccggccccuuauaggggaaaacuugggucccccuuuuuuucuccuuuuggggaaaggggggggcgccuuuuuuuuccaaaaaucccccccggcguguaugauauuuuucccccucucugugggggggggggggccgucuucuccccccccccccagg
	.((((((((.............((((..(((((....)))))..))))..(((((((.................(((((..((((....(((((((((...(((...)))...)))))))))...))))...))))))))))))..............))))))))...........................(((.(((((((((((((.......)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2610.943.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	2.654982	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugccccuuuccuuuuuuuucaacccccgg-ccccuuauaggggaaaacuuggg
            +++++++-----------------+++++--|++++----+++++++++---+++
            +++++++|||||||||||||||||+++++---++++---|+++++++++---+++
    REV:    ccgcggg-----------------gggggaaagggguuu-uccucuuuuuuuccc
	
	agggguuuuccccccggggaacccccccuggugccccuuuccuuuuuuuucaacccccggccccuuauaggggaaaacuugggucccccuuuuuuucuccuuuuggggaaaggggggggcgccuuuuuuuuccaaaaaucccccccggcguguaugauauuuuucccccucucugugggggggggggggccgucuucuccccccccccccagg
	.((((..(((((....)))))..))))..(((((((.................(((((..((((....(((((((((...(((...)))...)))))))))...))))...)))))))))))).........((...((.((....)).))...))................(((.(((((((((((((.......)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2610.943.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	2.654982	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugccccuuuccuuuuuuuucaacccccgg-ccccuuauaggggaaaacuuggg
            +++++++-----------------+++++--|++++----+++++++++---+++
            +++++++|||||||||||||||||+++++---++++---|+++++++++---+++
    REV:    ccgcggg-----------------gggggaaagggguuu-uccucuuuuuuuccc
	
	agggguuuuccccccggggaacccccccuggugccccuuuccuuuuuuuucaacccccggccccuuauaggggaaaacuugggucccccuuuuuuucuccuuuuggggaaaggggggggcgccuuuuuuuuccaaaaaucccccccggcguguaugauauuuuucccccucucugugggggggggggggccgucuucuccccccccccccagg
	.((((..(((((....)))))..))))..(((((((.................(((((..((((....(((((((((...(((...)))...)))))))))...))))...)))))))))))).................................................(((.(((((((((((((.......)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2610.955.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	2.654982	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugccccuuuccuuuuuuuucaacccccgg-ccccuuauaggggaaaacuuggg
            +++++++-----------------+++++--|++++----+++++++++---+++
            +++++++|||||||||||||||||+++++---++++---|+++++++++---+++
    REV:    ccgcggg-----------------gggggaaagggguuu-uccucuuuuuuuccc
	
	cccggggaacccccccuggugccccuuuccuuuuuuuucaacccccggccccuuauaggggaaaacuugggucccccuuuuuuucuccuuuuggggaaaggggggggcgccuuuuuuuuccaaaaaucccccccggcguguaugauauuuuucccccucucugugggggggggggggccgucuucuccccccccccccagg
	.((((((..........(((((((.................(((((..((((....(((((((((...(((...)))...)))))))))...))))...)))))))))))).(((((....)))))....))))))........................(((.(((((((((((((.......)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2610.991.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.79	MeanVal:	3.78279866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uca-accc-ccggccccuuauaggggaaaacuugggucccccuuuuuuucucc
            +++|++--|++++-----------++++++---++++-+++++++++++++++
            +++-++---++++-----------++++++---++++-+++++++++++++++
    REV:    aguaugugcggcccccccuaaaaaccuuuuuuuuccgcggggggggaaagggg
	
	uucaacccccggccccuuauaggggaaaacuugggucccccuuuuuuucuccuuuuggggaaaggggggggcgccuuuuuuuuccaaaaaucccccccggcguguaugauauuuuucccccucucugugggggggggggggccgucuucuccccccccccccagg
	.(((((..((((...........((((((...((((.(((((((((((((((....))))))))))))))).))))...))))))...........))))...)).)))...............(((.(((((((((((((.......)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2610.991.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	3.966668	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uca-accc-ccggccccuuauaggggaaaacuugggucccccuuuuuuucucc
            +++|++--|++++-----------++++++---++++-+++++--++++++++
            +++-++---++++-----------++++++---++++-+++++--++++++++
    REV:    aguaugugcggcccccccuaaaaaccuuuuuuuuccgcggggggggaaagggg
	
	uucaacccccggccccuuauaggggaaaacuugggucccccuuuuuuucuccuuuuggggaaaggggggggcgccuuuuuuuuccaaaaaucccccccggcguguaugauauuuuucccccucucugugggggggggggggccgucuucuccccccccccccagg
	.(((((..((((...........((((((...((((.(((((..((((((((....))))))))..))))).))))...))))))...........))))...)).)))...............(((.(((((((((((((.......)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2610.998.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	3.45308533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggccccuuauaggggaaaacuugggucccccuuuuuuucucc
            ++++-----------++++++---++++-+++++++++++++++
            ++++-----------++++++---++++-+++++++++++++++
    REV:    ggcccccccuaaaaaccuuuuuuuuccgcggggggggaaagggg
	
	cccggccccuuauaggggaaaacuugggucccccuuuuuuucuccuuuuggggaaaggggggggcgccuuuuuuuuccaaaaaucccccccggcguguaugauauuuuucccccucucugugggggggggggggccgucuucuccccccccccccagg
	.((((...........((((((...((((.(((((((((((((((....))))))))))))))).))))...))))))...........))))........................(((.(((((((((((((.......)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2610.998.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	3.66679733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggccccuuauaggggaaaacuugggucccccuuuuuuucucc
            ++++-----------++++++---++++-+++++--++++++++
            ++++-----------++++++---++++-+++++--++++++++
    REV:    ggcccccccuaaaaaccuuuuuuuuccgcggggggggaaagggg
	
	cccggccccuuauaggggaaaacuugggucccccuuuuuuucuccuuuuggggaaaggggggggcgccuuuuuuuuccaaaaaucccccccggcguguaugauauuuuucccccucucugugggggggggggggccgucuucuccccccccccccagg
	.((((...........((((((...((((.(((((..((((((((....))))))))..))))).))))...))))))...........))))........................(((.(((((((((((((.......)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2615.1064.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-1.29363033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuugggggggcuuuucuuucucauaaaaucguugugc
            +++++++++-+++++++--+++++----+++----++
            +++++++++-+++++++--+++++-|||+++---|++
    REV:    aaaucccccggaggagggggggugg---gguuuu-ug
	
	uuuugggggggcuuuucuuucucauaaaaucguugugcuugggguuuuuggggugggggggaggaggcccccuaaauaggggcggauuaaaaaaaauccuggggcccguuuuuuuuaccccggcagaagggggugaaaaagguuuuuuccccaaaaacacggggagaaacaccc
	.(((((((((.(((((((..(((((....(((....((.....))...))).)))))..))))))).)))))))))...(((((((((......)))))....))))...(((((((((((........)))))))))))((((((((((((........))))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig2662.908.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.80	MeanVal:	0.595255	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggggggggggg-aauacgggguguuccccaaaaaagggggggaa-ucccggaggagaaacccuagg
            ++++++--+++++|++++--+++-+++++++-----+++++++---|++++++-+++++++++++-++
            ++++++--+++++-++++--+++-+++++++--|||+++++++----++++++-+++++++++++-++
    REV:    ggccccaacccuuguugucuuccucggggggcc---uccccccagaaggggcccccuuuuugggggcc
	
	cccgggggggggggaauacgggguguuccccaaaaaagggggggaaucccggaggagaaacccuaggagacaaggggagcaaaaaaggcccagaaccggaaaaaagggcgggguucgggggguuuuuuuccaaagggcccccgccccccccggaacaacccucaaaaaaaaacgaacccccaaaagaaaaagggggggaaaaccccggggggaaauaaaaaaaaaaccggggguuuuucccccggggaagaccccccuccggggggcuccuucuguuguucccaaccccggcgcccuuauuaagaaagaaaaauagggugc
	.((((((..(((((((((..(((.(((((((.....(((((((...((((((.(((((((((((.((......((((.((.((((((((((.(((((..............)))))...)))))))))).......))))))...((((((((........((..........)).(((((..........)))))........))))))))..............)).))))))))))).))))))....)))))))..))))))).)))..)))).)))))..))))))((((((.................)))))).

##################################################

##################################################
>Contig2662.913.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	0.732335	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggaau-acgg--gguguuccccaaaaaagggggggaa-ucccggaggagaaacccuagg
            ++++--++++++|++++||++-+++++++-----+++++++---|++++++-+++++++++++-++
            ++++--++++++-++++--++-+++++++--|||+++++++----++++++-+++++++++++-++
    REV:    ccccaacccuuguugucuuccucggggggcc---uccccccagaaggggcccccuuuuugggggcc
	
	gggggggggaauacgggguguuccccaaaaaagggggggaaucccggaggagaaacccuaggagacaaggggagcaaaaaaggcccagaaccggaaaaaagggcgggguucgggggguuuuuuuccaaagggcccccgccccccccggaacaacccucaaaaaaaaacgaacccccaaaagaaaaagggggggaaaaccccggggggaaauaaaaaaaaaaccggggguuuuucccccggggaagaccccccuccggggggcuccuucuguuguucccaaccccggcgcccuuauuaagaaagaaaaauagggugc
	((((..((((((((((((.(((((((.....(((((((...((((((.(((((((((((.((......((((.((.((((((((((.(((((..............)))))...)))))))))).......))))))...((((((((........((..........)).(((((..........)))))........))))))))..............)).))))))))))).))))))....)))))))..))))))).))..)))).))))))..)))).(((((((.................)))))))

##################################################

##################################################
>Contig2674.1303.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	1.4797245	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuuggccaucuuuccuuuucccuucuugguggaagagaggcuuggguga
            +++++++------++++++++++-+++++++-+++-----++-++++++++
            +++++++-----|++++++++++-+++++++|+++-----++|++++++++
    REV:    ggagaucacgcc-aaggaggaggagagagcc-ucuguaggcc-agucuacu
	
	gucgaaggaauccugcuuagcaccuuuggccaucuuuccuuuucccuucuugguggaagagaggcuugggugauucucuuucaucugaccggaugucuccgagagaggaggaggaaccgcacuagaggacccaguuagcucuugagccuggauguuggcaucguucgucgaugcugccuucggcu
	((((((((.((((.((((((..(((((((......((((((((((.(((((((.(((.....((.((((((((.......)))))))))).....)))))))))).)))))))))).....)))))))....((....)).))))))..))))...(((((((.....))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2693.546.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	-2.37664533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaggagagagccggaaauuggggacg---gaggca---aagc
            +++++++++++-++++-----++++++|||++++--|||++++
            +++++++++++|++++|||||++++++---++++-----++++
    REV:    ucucuucucuc-gucu-----uccugcuaucucccaucguucg
	
	aggaggagagagccggaaauuggggacggaggcaaagcuucugcuugcuacccucuaucguccuucugcucucuucucucucacugcguuacugucacuguagauauccgauuggcaggguccugauuguaaccggugau
	.(((((((((((.((((.....((((((((((..((((....)))).....))))...))))))))))))))))))))).((((((.(((((.((((((((.(((.....))).)))).....)))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2720.911.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	3.871714	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaagggggggaaaaccccccaggggaauauaaaaaaaaaaccgggggg
            +++++++++++----++++++-++++---------------++++++++
            +++++++++++--||++++++-++++-------||||||||++++++++
    REV:    uuuucccuccccg--ggggggccccccccaaga--------ggcccccc
	
	caaaagggggggaaaaccccccaggggaauauaaaaaaaaaaccgggggguuucccccccggagaaccccccccgggggggccccucccuuuucccccaccccggcggcccuuaucacgga
	.(((((((((((....((((((.((((...............((((((((....)))))))).......)))).))))))..)))))))))))........(((.............))).

##################################################

##################################################
>Contig2720.911.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0.627165333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaggg-ggggaaaaccccccaggggaauauaaaaaaaaaaccgggggg
            +++++++|++++----++++++-++++---------------++++++++
            +++++++-++++-|||++++++-++++-------||||||||++++++++
    REV:    uuuucccuccccg---ggggggccccccccaaga--------ggcccccc
	
	caaaagggggggaaaaccccccaggggaauauaaaaaaaaaaccgggggguuucccccccggagaaccccccccgggggggccccucccuuuucccccaccccggcggcccuuaucacgga
	.(((((((((((....((((((.((((...............((((((((....)))))))).......)))).)))))).)))).)))))))........(((.............))).

##################################################

##################################################
>Contig2720.911.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	3.871714	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaagggggggaaaaccccccaggggaauauaaaaaaaaaaccgggggg
            +++++++++++----++++++-++++---------------++++++++
            +++++++++++--||++++++-++++-------||||||||++++++++
    REV:    uuuucccuccccg--ggggggccccccccaaga--------ggcccccc
	
	caaaagggggggaaaaccccccaggggaauauaaaaaaaaaaccgggggguuucccccccggagaaccccccccgggggggccccucccuuuucccccaccccggcggcccuuaucacgga
	.(((((((((((....((((((.((((...............((((((((....)))))))).......)))).))))))..)))))))))))........(((..((......)).))).

##################################################

##################################################
>Contig2735.1010.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	1.6298415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuugguauuu----uugagcucccc------ggcggua
            ++++++++++++||||+++++++++++||||||++-++++
            ++++++++++++----+++++++++++------++-++++
    REV:    gggaaucauaaaaauuaauucgaggggauaucccccccau
	
	ggaccccauguugccccagcaacaaaacucuccuuugguauuuuugagcuccccggcgguaaauuugugggcccccucccccccuccuugauucccuccccccgguccgucuggguggggggggacuacccccccuauaggggagcuuaauuaaaaauacuaagggccccccguuuuuuucccccgcgaaagggcgggaaauaugguuuuuccccaaaaaaaacaggggggaaaaaaccg
	((......((((((....)))))).......(((((((((((((((((((((((((.((((.......(((......)))...........((((((((((((((.....))))).))))))))).)))).))......)))))))))))....))))))))))))((((((((((((((..(((......))).((((((.......))))))..)))))))).))))))......)).

##################################################

##################################################
>Contig2735.1017.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	1.6298415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuugguauuu----uugagcucccc------ggcggua
            ++++++++++++||||+++++++++++||||||++-++++
            ++++++++++++----+++++++++++------++-++++
    REV:    gggaaucauaaaaauuaauucgaggggauaucccccccau
	
	auguugccccagcaacaaaacucuccuuugguauuuuugagcuccccggcgguaaauuugugggcccccucccccccuccuugauucccuccccccgguccgucuggguggggggggacuacccccccuauaggggagcuuaauuaaaaauacuaagggccccccguuuuuuucccccgcgaaagggcgggaaauaugguuuuuccccaaaaaaaacagggggga
	.((((((....)))))).......(((((((((((((((((((((((((.((((.......(((......)))...........((((((((((((((.....))))).))))))))).)))).))......)))))))))))....))))))))))))((((((((((((((..(((......))).((((((.......))))))..)))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig2735.1027.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	1.6298415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuugguauuu----uugagcucccc------ggcggua
            ++++++++++++||||+++++++++++||||||++-++++
            ++++++++++++----+++++++++++------++-++++
    REV:    gggaaucauaaaaauuaauucgaggggauaucccccccau
	
	agcaacaaaacucuccuuugguauuuuugagcuccccggcgguaaauuugugggcccccucccccccuccuugauucccuccccccgguccgucuggguggggggggacuacccccccuauaggggagcuuaauuaaaaauacuaagggccccccguuuuuuucccccgcgaaagggcgggaaauaugguuuuuccccaaaaaaaacaggggggaaaaaaccgc
	.((...........(((((((((((((((((((((((((.((((.......(((......)))...........((((((((((((((.....))))).))))))))).)))).))......)))))))))))....))))))))))))((((((((((((((..(((......))).((((((.......))))))..)))))))).))))))........))

##################################################

##################################################
>Contig2735.1040.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	1.6298415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuugguauuu----uugagcucccc------ggcggua
            ++++++++++++||||+++++++++++||||||++-++++
            ++++++++++++----+++++++++++------++-++++
    REV:    gggaaucauaaaaauuaauucgaggggauaucccccccau
	
	uccuuugguauuuuugagcuccccggcgguaaauuugugggcccccucccccccuccuugauucccuccccccgguccgucuggguggggggggacuacccccccuauaggggagcuuaauuaaaaauacuaagggccccccguuuuuuucccccgcgaaagggcgggaaauaugguuuuuccccaaaaaaaacagggggga
	.(((((((((((((((((((((((((.((((.......(((......)))...........((((((((((((((.....))))).))))))))).)))).))......)))))))))))....))))))))))))((((((((((((((..(((......))).((((((.......))))))..)))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig2735.1063.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.10	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccccucccccccuccuugauucccuc-----------------cccccgguccgucu
            +++++++++-+++--+++++--++++++|||||||||||||||||++++++-++--+++
            +++++++++-+++--+++++--++++++-----------------++++++-++||+++
    REV:    ugggggggguggguuggggcgcggggagaaaaaaaaacccacaaagggggcgag--aga
	
	cggcgguaaauuugugggcccccucccccccuccuugauucccuccccccgguccgucuggguggggggggacuacccccccuauaggggagcuuaauuaaaaauacuaagggccccccguuuuuuucccccgcgaaagggcgggaaauaugguuuuuccccaaaaaaaacaggggggaaaaaaccgcggaaaaaaaaaaaauuugagaaaaaaaaaagccccacaaaagagagcgggggaaacacccaaaaaaaaagaggggcgcgggguugggugggggggguguuuuuuucucuuucuuaagaugagcgcgccc
	.((((............(((((((((.(((..(((((..((((((((((((.((..(((..((((((((((....))))))))))..(((.((((...............(((...))).((((((((((((((......)))))......(((((((((((............))))))))).))..)))))))))...................))))))).....))))).)))))).................))))))..)))))..))).)))))))))......(((((((....)))).)))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig2735.1078.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.10	MeanVal:	-0.396666666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccuccc-ccccuccuugauucccuc-----------------cccccgguccgucu
            ++++++++|+++--+++++--++++++|||||||||||||||||++++++-++--+++
            ++++++++-+++--+++++--++++++-----------------++++++-++||+++
    REV:    gggggggguggguuggggcgcggggagaaaaaaaaacccacaaagggggcgag--aga
	
	gggcccccucccccccuccuugauucccuccccccgguccgucuggguggggggggacuacccccccuauaggggagcuuaauuaaaaauacuaagggccccccguuuuuuucccccgcgaaagggcgggaaauaugguuuuuccccaaaaaaaacaggggggaaaaaaccgcggaaaaaaaaaaaauuugagaaaaaaaaaagccccacaaaagagagcgggggaaacacccaaaaaaaaagaggggcgcgggguugggugggggggguguuuuuuucucuuucuuaagaugagcgcgccc
	(((((((((((((((..(((((..((((((((((((.((..(((..((((((((((....))))))))))..(((.((((...............(((...))).((((((((((((((......)))))......(((((((((((............))))))))).))..)))))))))...................))))))).....))))).)))))).................))))))..)))))..))).)))))))).((((...(((........))).))))..))))

##################################################

##################################################
>Contig2752.670.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0.430982499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguugaccuuaaggaacacuccauugaagauc-ugu--cuc
            ++++++++-++++++-----+++--+++++++|+++||+++
            ++++++++|++++++|||||+++-|+++++++-+++--+++
    REV:    acaacugg-guuuuu-----gguu-cuucuagaacgucgag
	
	uuguugaccuuaaggaacacuccauugaagaucugucucagacggaggagcugcaagaucuucuugguuuuugggucaaca
	.((((((((.((((((.....(((..(((((((((((((........)))..))).))))))).)))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig277.666.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	-1.16707933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugg-ggguucucuuug-uucuccccgcaaaaaacaaaaaacaccccccc
            ++++++|++++------++|++++++++-----------------+++++++
            ++++++-++++---|||++-++++++++-||||||||||||||||+++++++
    REV:    aacaccacccaucu---gcuggggggggg----------------ggggggg
	
	uuccuucuuuugaaaaaagaaagaguuguggggguucucuuuguucuccccgcaaaaaacaaaaaacacccccccggugggggggggggggggggucgucuacccaccacaaa
	.((.((((((.....)))))).)).((((((((((......((((((((((.................(((((((....))))))).)))))))).))...)))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig277.670.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	-1.16707933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugg-ggguucucuuug-uucuccccgcaaaaaacaaaaaacaccccccc
            ++++++|++++------++|++++++++-----------------+++++++
            ++++++-++++---|||++-++++++++-||||||||||||||||+++++++
    REV:    aacaccacccaucu---gcuggggggggg----------------ggggggg
	
	uucuuuugaaaaaagaaagaguuguggggguucucuuuguucuccccgcaaaaaacaaaaaacacccccccggugggggggggggggggggucgucuacccaccacaaa
	.((((((.......)))))).((((((((((......((((((((((.................(((((((....))))))).)))))))).))...)))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig2778.573.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	0.0103813333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuccuc----cuccgaagccacggcua--gagcuac--ggcuagagc
            ++++-+++||||++-++--+++++++++-||++++---||++++---++
            ++++|+++----++-++--+++++++++---++++-----++++-||++
    REV:    agaa-gaguguagaagcggcgguguugguagcuugcuuuaccgag--cg
	
	uacgagcagaucuuccuccuccgaagccacggcuagagcuacggcuagagcuacggcgagccauuucguucgaugguuguggcggcgaagaugugagaagagaauucuagagagagaccuuuggggucgauuucagagaguuagcucguu
	.((((((...((((.(((((.((..(((((((((.((((...((((...((....)).)))).....))))...)))))))))..)).))....))))))).((((((.((((..((((.....))))..))))..)))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig2782.903.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.57	MeanVal:	1.79455849999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagggaaaaaugucuccccuccuuuuuucccc
            ++++++++++---+++++++++++++++++++
            ++++++++++-||+++++++++++++++++++
    REV:    uuuucuuuuuu--gggggggggggaaaggggg
	
	uccccccuggaaaagucccccuuggggcccuuuuucugguuccccacccucgccccuuuaagggaaaaaugucuccccuccuuuuuuccccuuugggggaaaggggggggggguuuuuucuuuuuacaucucccaccccuggggggagaauauuucuuucuuuuuuugguggggggggggagugggg
	.((((((.(((((((..(((....)))..))))))).)).(((((.((((((((.....((((((((((...(((((((((((((((((((...))))))))))))))))))).))))))))))....((((((.((....))))))))..................)))))))).)))))..))))

##################################################

##################################################
>Contig2782.911.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.57	MeanVal:	1.79455849999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagggaaaaaugucuccccuccuuuuuucccc
            ++++++++++---+++++++++++++++++++
            ++++++++++-||+++++++++++++++++++
    REV:    uuuucuuuuuu--gggggggggggaaaggggg
	
	ggaaaagucccccuuggggcccuuuuucugguuccccacccucgccccuuuaagggaaaaaugucuccccuccuuuuuuccccuuugggggaaaggggggggggguuuuuucuuuuuacaucucccaccccuggggggagaauauuucuuucuuuuuuugguggggggggggagugggg
	(((((((..(((....)))..))))))).....((((((((((.(((((..((((((((((...(((((((((((((((((((...))))))))))))))))))).))))))))))....((((((.((....)))))))).....................))))).)))).))))))

##################################################

##################################################
>Contig2782.916.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.57	MeanVal:	1.79455849999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagggaaaaaugucuccccuccuuuuuucccc
            ++++++++++---+++++++++++++++++++
            ++++++++++-||+++++++++++++++++++
    REV:    uuuucuuuuuu--gggggggggggaaaggggg
	
	agucccccuuggggcccuuuuucugguuccccacccucgccccuuuaagggaaaaaugucuccccuccuuuuuuccccuuugggggaaaggggggggggguuuuuucuuuuuacaucucccaccccuggggggagaauauuucuuucuuuuuuugguggggggggggagugggg
	.(((((....)))))......((((.((((((.((((((((.....((((((((((...(((((((((((((((((((...))))))))))))))))))).))))))))))....((((((.((....))))))))..................)))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig2782.919.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.57	MeanVal:	1.79455849999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagggaaaaaugucuccccuccuuuuuucccc
            ++++++++++---+++++++++++++++++++
            ++++++++++-||+++++++++++++++++++
    REV:    uuuucuuuuuu--gggggggggggaaaggggg
	
	cccccuuggggcccuuuuucugguuccccacccucgccccuuuaagggaaaaaugucuccccuccuuuuuuccccuuugggggaaaggggggggggguuuuuucuuuuuacaucucccaccccuggggggagaauauuucuuucuuuuuuugguggggggggggagugggg
	.((((..((((..((......))..)))).(((((.((((...((((((((((...(((((((((((((((((((...))))))))))))))))))).))))))))))....((((((.((....)))))))).....................)))).)))))...))))

##################################################

##################################################
>Contig2782.924.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.57	MeanVal:	1.79455849999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagggaaaaaugucuccccuccuuuuuucccc
            ++++++++++---+++++++++++++++++++
            ++++++++++-||+++++++++++++++++++
    REV:    uuuucuuuuuu--gggggggggggaaaggggg
	
	uuggggcccuuuuucugguuccccacccucgccccuuuaagggaaaaaugucuccccuccuuuuuuccccuuugggggaaaggggggggggguuuuuucuuuuuacaucucccaccccuggggggagaauauuucuuucuuuuuuugguggggggggggagugggg
	.(((((..((......))..))))).(((((((((...((((((((((...(((((((((((((((((((...))))))))))))))))))).))))))))))....(((((((((...((((..(((.....)))..))))....))))))))).))).))))))

##################################################

##################################################
>Contig2782.926.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.57	MeanVal:	1.79455849999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagggaaaaaugucuccccuccuuuuuucccc
            ++++++++++---+++++++++++++++++++
            ++++++++++-||+++++++++++++++++++
    REV:    uuuucuuuuuu--gggggggggggaaaggggg
	
	ggggcccuuuuucugguuccccacccucgccccuuuaagggaaaaaugucuccccuccuuuuuuccccuuugggggaaaggggggggggguuuuuucuuuuuacaucucccaccccuggggggagaauauuucuuucuuuuuuugguggggggggggagugggg
	((((..((......))..))))..(((((((((...((((((((((...(((((((((((((((((((...))))))))))))))))))).))))))))))....(((((((((...((((..(((.....)))..))))....))))))))).))).))))))

##################################################

##################################################
>Contig2782.936.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.57	MeanVal:	1.79455849999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagggaaaaaugucuccccuccuuuuuucccc
            ++++++++++---+++++++++++++++++++
            ++++++++++-||+++++++++++++++++++
    REV:    uuuucuuuuuu--gggggggggggaaaggggg
	
	uucugguuccccacccucgccccuuuaagggaaaaaugucuccccuccuuuuuuccccuuugggggaaaggggggggggguuuuuucuuuuuacaucucccaccccuggggggagaauauuucuuucuuuuuuugguggggggggggagugggg
	.((((.((((((.((((((((.....((((((((((...(((((((((((((((((((...))))))))))))))))))).))))))))))....((((((.((....))))))))..................)))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig2782.943.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.57	MeanVal:	1.79455849999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagggaaaaaugucuccccuccuuuuuucccc
            ++++++++++---+++++++++++++++++++
            ++++++++++-||+++++++++++++++++++
    REV:    uuuucuuuuuu--gggggggggggaaaggggg
	
	uccccacccucgccccuuuaagggaaaaaugucuccccuccuuuuuuccccuuugggggaaaggggggggggguuuuuucuuuuuacaucucccaccccuggggggagaauauuucuuucuuuuuuugguggggggggggagugggg
	.((((((((((.(((((..((((((((((...(((((((((((((((((((...))))))))))))))))))).))))))))))....((((((.((....)))))))).....................))))).)))).))))))

##################################################

##################################################
>Contig2782.948.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.57	MeanVal:	1.79455849999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagggaaaaaugucuccccuccuuuuuucccc
            ++++++++++---+++++++++++++++++++
            ++++++++++-||+++++++++++++++++++
    REV:    uuuucuuuuuu--gggggggggggaaaggggg
	
	acccucgccccuuuaagggaaaaaugucuccccuccuuuuuuccccuuugggggaaaggggggggggguuuuuucuuuuuacaucucccaccccuggggggagaauauuucuuucuuuuuuugguggggggggggagugggg
	.(((...((((...((((((((((...(((((((((((((((((((...))))))))))))))))))).)))))))))).....((((((((...((((..(((.....)))..))))....)))))))).))))...))).

##################################################

##################################################
>Contig2782.954.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.57	MeanVal:	1.79455849999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagggaaaaaugucuccccuccuuuuuucccc
            ++++++++++---+++++++++++++++++++
            ++++++++++-||+++++++++++++++++++
    REV:    uuuucuuuuuu--gggggggggggaaaggggg
	
	gccccuuuaagggaaaaaugucuccccuccuuuuuuccccuuugggggaaaggggggggggguuuuuucuuuuuacaucucccaccccuggggggagaauauuucuuucuuuuuuugguggggggggggagugggg
	.((((...((((((((((...(((((((((((((((((((...))))))))))))))))))).))))))))))....((((((.(((((..((((((((.......))))))))..)).)))..))))))..))))

##################################################

##################################################
>Contig2782.961.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.57	MeanVal:	1.79455849999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagggaaaaaugucuccccuccuuuuuucccc
            ++++++++++---+++++++++++++++++++
            ++++++++++-||+++++++++++++++++++
    REV:    uuuucuuuuuu--gggggggggggaaaggggg
	
	uaagggaaaaaugucuccccuccuuuuuuccccuuugggggaaaggggggggggguuuuuucuuuuuacaucucccaccccuggggggagaauauuucuuucuuuuuuugguggggggggggagugg
	.((((((((((...(((((((((((((((((((...))))))))))))))))))).))))))))))(((.((((((.(((((..((((((((.......))))))))..)).)))..))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig282.633.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.26	MeanVal:	2.69550166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggc-uuuuucuuaaaaccccacccuug
            ++++++++-|+++--++++--+++++-++++++
            ++++++++--+++--++++--+++++|++++++
    REV:    ccccccccaaaaaggggguggugggg-ggggac
	
	cggggggggcuuuuucuuaaaaccccacccuugaggaauucccaauuuggggggggggguguguuccccccaccagggggggguggugggggaaaaaccccccccc
	.((((((((.(((..((((..(((((.((((((.......(((.....))).(((((((.....)))))))..)))))))))))..))))..)))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2832.968.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	0.222119333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaauaaagggggggguucucc-ccccccgggag
            ++++++--++-++++++++---++|+++++++++++
            ++++++--++-++++++++-||++-+++++++++++
    REV:    uuuuuugcuugcucccucgc--ggcggggggcucuc
	
	ccggguugggugggguguuuuuccuaagggccccccccccccuggaaagagauacaaaaaaauaacgaaccccucaaauaaaaaaagggggggaaaaacccccgaagaggaaaaaaaaaaaaaaauaaagggggggguucuccccccccgggagagaacccccucucggggggcggcgcucccucguucguuuuuucccccccccacccg
	.(((((.(((.((((..((((((((..(((.....((((((((.....(((.....................)))..........)))))))).......)))....))))))))....((((((..((.((((((((...(((((((((((((........))))))))))).)).)))))))).))..)))))).))))))).)))))

##################################################

##################################################
>Contig2832.975.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	0.222119333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaauaaagggggggguucucc-ccccccgggag
            ++++++--++-++++++++---++|+++++++++++
            ++++++--++-++++++++-||++-+++++++++++
    REV:    uuuuuugcuugcucccucgc--ggcggggggcucuc
	
	gggugggguguuuuuccuaagggccccccccccccuggaaagagauacaaaaaaauaacgaaccccucaaauaaaaaaagggggggaaaaacccccgaagaggaaaaaaaaaaaaaaauaaagggggggguucuccccccccgggagagaacccccucucggggggcggcgcucccucguucguuuuuucccccccccacccg
	((((((((..((((((((..(((.....((((((((.....(((.....................)))..........)))))))).......)))....))))))))....((((((..((.((((((((...(((((((((((((........))))))))))).)).)))))))).))..)))))).....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2838.469.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-0.962563333333335	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccggucgccgga---gcugacuuccuugcugc-cuug--guggc
            ++++++---+++++|||++--++++++++-++++|+++-||+++++
            ++++++--|+++++---++--++++++++|++++-+++---+++++
    REV:    gagguuug-ggcuuauuugguugaaggag-ggugagaaaguuaccg
	
	ccuccggucgccggagcugacuuccuugcugccuugguggccagcugcuugcgaggugccuugccuccgguggacuugcgagcgguuugcuuggugcgagccauugaaagagugggaggaaguugguuuauucggguuuggaga
	.((((((...(((((((..((((((((.(((((((.(((((.(((((((((((((.((((........))))..))))))))))))).((.....))..)))))...))).))))))))))))..))...)))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig2838.469.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-0.962563333333335	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccggucgccgga---gcugacuuccuugcugc-cuug--guggc
            ++++++---+++++|||++--++++++++-++++|+++-||+++++
            ++++++--|+++++---++--++++++++|++++-+++---+++++
    REV:    gagguuug-ggcuuauuugguugaaggag-ggugagaaaguuaccg
	
	ccuccggucgccggagcugacuuccuugcugccuugguggccagcugcuugcgaggugccuugccuccgguggacuugcgagcgguuugcuuggugcgagccauugaaagagugggaggaaguugguuuauucggguuuggaga
	.((((((...(((((((..((((((((.(((((((.(((((.(((((((((((((...((..(((...))))).))))))))))))).((.....))..)))))...))).))))))))))))..))...)))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig284.749.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	3.32083266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggcc-----------uccccuguuucccgacccugggcccuuuaaccggaa
            ++++++|||||||||||++++++-++++++++----+++---------+++++
            ++++++-----------++++++-++++++++--||+++---------+++++
    REV:    ccccggccuuuuuuugcggggggagaagggcuuu--ccccuuuuuuccgccuu
	
	ggggccuccccuguuucccgacccugggcccuuuaaccggaaaaacuguuccgccuuuuuuccccuuucgggaagaggggggcguuuuuuuccggccccacccccuuaaggguuuucccaauuuucgggugggggggggguuugccccccuccagccgggggggguggguggggcggaaacccccaccccucucccccccccccacccg
	((((((((((((.((((((((....(((.........(((((......))))).........)))..)))))))).))))))...........))))))..........(((....)))......(((((((((((((((...(((((((((.....)))))))))((((((((.......)))))))).....)))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig2849.926.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.03	MeanVal:	-0.432808833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaaaaacccggcgccccccuuuuuuccccu
            +++++++----+++-+++++++--++++++++
            +++++++||||+++-+++++++--++++++++
    REV:    cuuuuuu----ucgggggggggggggaggggg
	
	cgaaaaaaacccggcgccccccuuuuuuccccuucuuggggggagggggggggggggcuuuuuuucu
	.(((((((....(((.(((((((..((((((((.....))))))))..))))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2849.926.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.02	MeanVal:	-0.318341833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaaaaacccggcgccccccuuuuuuccccu
            +++++++----+++-+++++++++++++++++
            +++++++||||+++-+++++++++++++++++
    REV:    cuuuuuu----ucgggggggggggggaggggg
	
	cgaaaaaaacccggcgccccccuuuuuuccccuucuuggggggagggggggggggggcuuuuuuucu
	.(((((((....(((.(((((((((((((((((.....))))))))))))))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2884.716.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-1.549105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uug-gugugggg-gugguug-cucucuccu--ccccc
            +++|++++++++|+++++--|++++++++-||+++++
            +++-++++++++-+++++---++++++++---+++++
    REV:    aacauauaucccucauuacaagggggggguguggggg
	
	ugcagagaugacuucuguuucuuuuuucccuuuuuucuuaauauucacccccuaaagggauuuauuaaauuuuuggugugggggugguugcucucuccuccccccgcggggguguggggggggaacauuacucccuauauacaaucugaauauuu
	.((((((.....)))))).....................((((((((..(((....))).............((((((((((((((((..((((((((.(((((...)))))...))))))))...))))).)))))))).)))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2884.754.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-1.549105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uug-gugugggg-gugguug-cucucuccu--ccccc
            +++|++++++++|+++++--|++++++++-||+++++
            +++-++++++++-+++++---++++++++---+++++
    REV:    aacauauaucccucauuacaagggggggguguggggg
	
	uaauauucacccccuaaagggauuuauuaaauuuuuggugugggggugguugcucucuccuccccccgcggggguguggggggggaacauuacucccuauauacaaucugaauauuu
	.((((((((..(((....))).............((((((((((((((((..((((((((.(((((...)))))...))))))))...))))).)))))))).)))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2884.764.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	0.593940333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuaaauuuuug-gugugggg-gugguug-cucucuccu--ccccc
            ++++------+++|++++++++|+++++--|++++++++-||+++++
            ++++----||+++-++++++++-+++++---++++++++---+++++
    REV:    auaagucu--aacauauaucccucauuacaagggggggguguggggg
	
	ccccuaaagggauuuauuaaauuuuuggugugggggugguugcucucuccuccccccgcggggguguggggggggaacauuacucccuauauacaaucugaauau
	.(((....)))...((((......((((((((((((((((..((((((((.(((((...)))))...))))))))...))))).)))))))).)))....)))).

##################################################

##################################################
>Contig2884.777.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	0.593940333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuaaauuuuug-gugugggg-gugguug-cucucuccu--ccccc
            ++++------+++|++++++++|+++++--|++++++++-||+++++
            ++++----||+++-++++++++-+++++---++++++++---+++++
    REV:    auaagucu--aacauauaucccucauuacaagggggggguguggggg
	
	uuauuaaauuuuuggugugggggugguugcucucuccuccccccgcggggguguggggggggaacauuacucccuauauacaaucugaauau
	.((((......((((((((((((((((..((((((((.(((((...)))))...))))))))...))))).)))))))).)))....)))).

##################################################

##################################################
>Contig2884.787.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-1.549105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uug-gugugggg-gugguug-cucucuccu--ccccc
            +++|++++++++|+++++--|++++++++-||+++++
            +++-++++++++-+++++---++++++++---+++++
    REV:    aacauauaucccucauuacaagggggggguguggggg
	
	uuuggugugggggugguugcucucuccuccccccgcggggguguggggggggaacauuacucccuauauacaau
	.((((((((((((((((..((((((((.(((((...)))))...))))))))...))))).)))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig2884.790.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.889192	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugggg-gugguug-cucucuccu--ccccc
            ++++++++|+++++--|++++++++-||+++++
            ++++++++-+++++---++++++++---+++++
    REV:    uauaucccucauuacaagggggggguguggggg
	
	ggugugggggugguugcucucuccuccccccgcggggguguggggggggaacauuacucccuauaua
	.(((((((((((((..((((((((.(((((...)))))...))))))))...))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig289.1025.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	5.074806	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaagacaaaaagaggggcggaaaacacccccgacagagaggaaaauaauaaaaaaagau-aaagggg-gggguuucuucccccccgcgggga
            +++++-----++++++++++---------------+++-++-----------+++++++|+++++++|+++++-----++++++++-+++++
            +++++-||||++++++++++|||||||||||||||+++-++----------|+++++++-+++++++-+++++-||||++++++++-+++++
    REV:    uuucuc----ucuccccgcc---------------cucgccccacacaccc-uuuuuugcuuuccccuccccgc----gggggggcccuccu
	
	caaagacaaaaagaggggcggaaaacacccccgacagagaggaaaauaauaaaaaaagauaaagggggggguuucuucccccccgcggggaaaaccccuccucccgggggggcgccccuccccuuucguuuuuucccacacaccccgcucccgccccucucucuuua
	.(((((.....((((((((((...............(((.((...........(((((((((((((((((((.....((((((((.(((((.......))))).)))))))).))))).))))))).)))))))..........)).))))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig289.1025.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	0.491746	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaagau-aaagggg-gggguuucuucccccccgcgggga
            +++++++|+++++++|+++++-----++++++++-+++++
            +++++++-+++++++-+++++-||||++++++++-+++++
    REV:    uuuuuugcuuuccccuccccgc----gggggggcccuccu
	
	caaagacaaaaagaggggcggaaaacacccccgacagagaggaaaauaauaaaaaaagauaaagggggggguuucuucccccccgcggggaaaaccccuccucccgggggggcgccccuccccuuucguuuuuucccacacaccccgcucccgccccucucucuuua
	.(((((.....((((((((((.........((........))...........(((((((((((((((((((.....((((((((.(((((.......))))).)))))))).))))).))))))).)))))))................)))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig289.1035.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	4.38881766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaggggcggaaaacacccccgacagagaggaaaauaauaaaaaaagau-aaagggg-gggguuucuucccccccgcgggga
            ++++++++++---------------+++-++-----------+++++++|+++++++|+++++-----++++++++-+++++
            ++++++++++|||||||||||||||+++-++----------|+++++++-+++++++-+++++-||||++++++++-+++++
    REV:    ucuccccgcc---------------cucgccccacacaccc-uuuuuugcuuuccccuccccgc----gggggggcccuccu
	
	aagaggggcggaaaacacccccgacagagaggaaaauaauaaaaaaagauaaagggggggguuucuucccccccgcggggaaaaccccuccucccgggggggcgccccuccccuuucguuuuuucccacacaccccgcucccgccccucuc
	.((((((((((...............(((.((...........(((((((((((((((((((.....((((((((.(((((.......))))).)))))))).))))).))))))).)))))))..........)).))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig289.1035.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	0.491746	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaagau-aaagggg-gggguuucuucccccccgcgggga
            +++++++|+++++++|+++++-----++++++++-+++++
            +++++++-+++++++-+++++-||||++++++++-+++++
    REV:    uuuuuugcuuuccccuccccgc----gggggggcccuccu
	
	aagaggggcggaaaacacccccgacagagaggaaaauaauaaaaaaagauaaagggggggguuucuucccccccgcggggaaaaccccuccucccgggggggcgccccuccccuuucguuuuuucccacacaccccgcucccgccccucuc
	.((((((((((.........((........))...........(((((((((((((((((((.....((((((((.(((((.......))))).)))))))).))))).))))))).)))))))................)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig289.1059.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	0.491746	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaagau-aaagggg-gggguuucuucccccccgcgggga
            +++++++|+++++++|+++++-----++++++++-+++++
            +++++++-+++++++-+++++-||||++++++++-+++++
    REV:    uuuuuugcuuuccccuccccgc----gggggggcccuccu
	
	cagagaggaaaauaauaaaaaaagauaaagggggggguuucuucccccccgcggggaaaaccccuccucccgggggggcgccccuccccuuucguuuuuucccacacaccccgcucccgccccucucuc
	.(((((((...........(((((((((((((((((((.....((((((((.(((((.......))))).)))))))).))))).))))))).)))))))............((....)).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2907.584.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.17997	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuuaacucuuugca-----------aauggaguuguguu--cuucagac----ugaguuuuggaagcaacuggg
            ++++---++++--+++|||||||||||++++++++-+++++||++++++++||||+++++++++---++++++-++
            ++++|||++++--+++-----------++++++++-+++++--++++++++----+++++++++|||++++++-++
    REV:    agag---gagguucgucacacaguugcuuaccucaccguagaggaaguuugccucacucgagau---uguugagcc
	
	cucuuuaacucuuugcaaauggaguuguguucuucagacugaguuuuggaagcaacuggggccuccgaguuguuagagcucacuccguuugaaggagaugccacuccauucguugacacacugcuuggaggagaaucgagcugaauagcucgga
	.((((...((((..(((((((((((.((((((((((((((((((((((...((((((.((....)).)))))))))))))))....))))))))..))))).))))))))...........)))..)))))))).(((((((....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2907.591.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.18088	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucuuugca-----------aauggaguuguguu--cuucagac----ugaguuuuggaagcaacuggg
            ++++--+++|||||||||||++++++++-+++++||++++++++||||+++++++++---++++++-++
            ++++--+++-----------++++++++-+++++--++++++++----+++++++++|||++++++-++
    REV:    gagguucgucacacaguugcuuaccucaccguagaggaaguuugccucacucgagau---uguugagcc
	
	acucuuugcaaauggaguuguguucuucagacugaguuuuggaagcaacuggggccuccgaguuguuagagcucacuccguuugaaggagaugccacuccauucguugacacacugcuuggaggagaaucgagcugaauagcucgga
	.((((..(((((((((((.((((((((((((((((((((((...((((((.((....)).)))))))))))))))....))))))))..))))).))))))))...........)))..)))).....(((((((....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig2907.600.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.254730666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauggaguuguguu--cuucagac----ugaguuuuggaagcaacuggg
            ++++++++-+++++||++++++++||||+++++++++---++++++-++
            ++++++++-+++++--++++++++----+++++++++|||++++++-++
    REV:    uuaccucaccguagaggaaguuugccucacucgagau---uguugagcc
	
	aaauggaguuguguucuucagacugaguuuuggaagcaacuggggccuccgaguuguuagagcucacuccguuugaaggagaugccacuccauucguugacacacugcuuggaggagaaucgagcugaauagcucggauacaaucaacu
	.((((((((.((((((((((((((((((((((...((((((.((....)).)))))))))))))))....))))))))..))))).)))))))).(((((....((.((...)).))..(((((((....)))))))......))))).

##################################################

##################################################
>Contig2973.961.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	3.20284466666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuugaacaaaaaagccccc--ccaaaaaggccccggaaaccc
            +++++--+++++++++++-||++++------+++++---+++
            +++++-|+++++++++++---++++||||||+++++-||+++
    REV:    gaacuc-uuuuuuuggggugugguu------gggccc--ggg
	
	cggcgggggccgcccuuuuuucacccccgaaagggggggaaauacgguuuuuccccccaaaauccgggggaaaaacccccgggaaaaaacauuuugaacaaaaaagcccccccaaaaaggccccggaaacccaaaaaaagggcccggguuggugugggguuuuuuucucaagcccccccccccccccgccaaaaacaaacaaaaaaaaacaaacccccccaacaaacaaagggagggga
	.((((((((...(((..(((((.(((((....))))))))))...((((((((((((........))))))))))))...))).........(((((..(((((((((((.((((......(((((...(((.......))).)))))))))...))))))))))).)))))..........)))))))).......................(((((((..........))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig2973.992.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	2.314858	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaaaacauuuugaacaaaaaagccccc--ccaaaaaggccccggaaaccc
            +++---------+++++--+++++++++++-||++++------+++++---+++
            +++|||||||||+++++-|+++++++++++---++++||||||+++++-||+++
    REV:    ccc---------gaacuc-uuuuuuuggggugugguu------gggccc--ggg
	
	agggggggaaauacgguuuuuccccccaaaauccgggggaaaaacccccgggaaaaaacauuuugaacaaaaaagcccccccaaaaaggccccggaaacccaaaaaaagggcccggguuggugugggguuuuuuucucaagcccccccccccccccgccaaaaacaaacaaaaaaaaacaaacccccccaacaaacaaagggagggga
	.(((((((......((((((((((((........))))))))))))...(((.........(((((..(((((((((((.((((......(((((...(((.......))).)))))))))...))))))))))).)))))))).....)))))))..........................(((((((..........))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig2996.846.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.11	MeanVal:	-1.09248333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggcgc----cuuccuccccucacuggacucguuugcc
            +++++++||||++++++++++++-++-+++------+++
            +++++++----++++++++++++-++-+++-|||||+++
    REV:    ucccgcgcaaugagggggggggggggguugc-----ugg
	
	ggggggggauugucgucggcagcaguggucaccccccguggggcgccuuccuccccucacuggacucguuugcccuucggucguuggggggggggggggaguaacgcgcccuaaagggggguccaaauuaaaaaaucuucgggcccgucuuuu
	((((((.(((((..((.....))..))))).))))))..(((((((((((((((((((.((.(((......(((....))).))).)).))))))))))))....)))))))(((((.((((((................)))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig3043.1007.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.0445773333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaagaaaaacaguuccccccccuuucuuucuccucu
            +++++++++++-++++++++-------++++++++++
            +++++++++++-++++++++|||||||++++++++++
    REV:    uuuuuuuuuuggcgaggggg-------agagaggggg
	
	ccggggggccccuccuuuguucuaccccccgcccgcuuuuaaaagaaaaacaguuccccccccuuucuuucuccucuuuuugggggagagagggggagcgguuuuuuuuuuu
	.(((((((................))))))).........(((((((((((.((((((((.......((((((((((....)))))))))))))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3043.1012.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.0445773333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaagaaaaacaguuccccccccuuucuuucuccucu
            +++++++++++-++++++++-------++++++++++
            +++++++++++-++++++++|||||||++++++++++
    REV:    uuuuuuuuuuggcgaggggg-------agagaggggg
	
	gggccccuccuuuguucuaccccccgcccgcuuuuaaaagaaaaacaguuccccccccuuucuuucuccucuuuuugggggagagagggggagcgguuuuuuuuuuu
	((((.....................))))......(((((((((((.((((((((.......((((((((((....)))))))))))))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3043.1046.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.0445773333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaagaaaaacaguuccccccccuuucuuucuccucu
            +++++++++++-++++++++-------++++++++++
            +++++++++++-++++++++|||||||++++++++++
    REV:    uuuuuuuuuuggcgaggggg-------agagaggggg
	
	uaaaagaaaaacaguuccccccccuuucuuucuccucuuuuugggggagagagggggagcgguuuuuuuuuuu
	.(((((((((((.((((((((.......((((((((((....)))))))))))))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3043.901.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.0445773333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaagaaaaacaguuccccccccuuucuuucuccucu
            +++++++++++-++++++++-------++++++++++
            +++++++++++-++++++++|||||||++++++++++
    REV:    uuuuuuuuuuggcgaggggg-------agagaggggg
	
	ccggcccguagaaaaccaaaaaauacaacccucaaacaaaaaggggggaaaaccacacaagaacaaaaaaagaaaaaagggguuuucccccccgggagaaccccccccggggggccccuccuuuguucuaccccccgcccgcuuuuaaaagaaaaacaguuccccccccuuucuuucuccucuuuuugggggagagagggggagcgguuuuuuuuuuu
	.(((...((((((.............................((((((((((((..........................)))))))))))).(((((..(((((....)))))...)))))...))))))...))).........(((((((((((.((((((((.......((((((((((....)))))))))))))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3043.907.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.0445773333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaagaaaaacaguuccccccccuuucuuucuccucu
            +++++++++++-++++++++-------++++++++++
            +++++++++++-++++++++|||||||++++++++++
    REV:    uuuuuuuuuuggcgaggggg-------agagaggggg
	
	cguagaaaaccaaaaaauacaacccucaaacaaaaaggggggaaaaccacacaagaacaaaaaaagaaaaaagggguuuucccccccgggagaaccccccccggggggccccuccuuuguucuaccccccgcccgcuuuuaaaagaaaaacaguuccccccccuuucuuucuccucuuuuugggggagagagggggagcgguuuuuuuuuuu
	.((((((.............................((((((((((((..........................)))))))))))).(((((..(((((....)))))...)))))...))))))...............(((((((((((.((((((((.......((((((((((....)))))))))))))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3043.942.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.0445773333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaagaaaaacaguuccccccccuuucuuucuccucu
            +++++++++++-++++++++-------++++++++++
            +++++++++++-++++++++|||||||++++++++++
    REV:    uuuuuuuuuuggcgaggggg-------agagaggggg
	
	aggggggaaaaccacacaagaacaaaaaaagaaaaaagggguuuucccccccgggagaaccccccccggggggccccuccuuuguucuaccccccgcccgcuuuuaaaagaaaaacaguuccccccccuuucuuucuccucuuuuugggggagagagggggagcgguuuuuuuuuuu
	.((((((...........((((((((..........(((((.....(((((((((.........))))))))))))))..)))))))).))))))..........(((((((((((.((((((((.......((((((((((....)))))))))))))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3043.942.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.0445773333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaagaaaaacaguuccccccccuuucuuucuccucu
            +++++++++++-++++++++-------++++++++++
            +++++++++++-++++++++|||||||++++++++++
    REV:    uuuuuuuuuuggcgaggggg-------agagaggggg
	
	aggggggaaaaccacacaagaacaaaaaaagaaaaaagggguuuucccccccgggagaaccccccccggggggccccuccuuuguucuaccccccgcccgcuuuuaaaagaaaaacaguuccccccccuuucuuucuccucuuuuugggggagagagggggagcgguuuuuuuuuuu
	.((((((...........((((((((...........(((((((((((....)))))))))))....(((....)))...)))))))).))))))..........(((((((((((.((((((((.......((((((((((....)))))))))))))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3043.967.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.0445773333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaagaaaaacaguuccccccccuuucuuucuccucu
            +++++++++++-++++++++-------++++++++++
            +++++++++++-++++++++|||||||++++++++++
    REV:    uuuuuuuuuuggcgaggggg-------agagaggggg
	
	aaaaagaaaaaagggguuuucccccccgggagaaccccccccggggggccccuccuuuguucuaccccccgcccgcuuuuaaaagaaaaacaguuccccccccuuucuuucuccucuuuuugggggagagagggggagcgguuuuuuuuuuu
	.(((((......(((((((((((....)))))))))))...(((((((................)))))))....)))))(((((((((((.((((((((.......((((((((((....)))))))))))))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3043.978.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.0445773333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaagaaaaacaguuccccccccuuucuuucuccucu
            +++++++++++-++++++++-------++++++++++
            +++++++++++-++++++++|||||||++++++++++
    REV:    uuuuuuuuuuggcgaggggg-------agagaggggg
	
	agggguuuucccccccgggagaaccccccccggggggccccuccuuuguucuaccccccgcccgcuuuuaaaagaaaaacaguuccccccccuuucuuucuccucuuuuugggggagagagggggagcgguuuuuuuuuuu
	.(((((((((((....)))))))))))...(((((((................))))))).........(((((((((((.((((((((.......((((((((((....)))))))))))))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3043.993.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.0445773333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaagaaaaacaguuccccccccuuucuuucuccucu
            +++++++++++-++++++++-------++++++++++
            +++++++++++-++++++++|||||||++++++++++
    REV:    uuuuuuuuuuggcgaggggg-------agagaggggg
	
	cgggagaaccccccccggggggccccuccuuuguucuaccccccgcccgcuuuuaaaagaaaaacaguuccccccccuuucuuucuccucuuuuugggggagagagggggagcgguuuuuuuuuuu
	.(((((..(((((....)))))...)))))........................(((((((((((.((((((((.......((((((((((....)))))))))))))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3071.1045.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	0.2203105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucacuccc-cccgcggugu-ggugag-gaaa
            ++++++++|++++-++---|++-+++|++++
            ++++++++-++++|++----++-+++-++++
    REV:    agugggggugggu-cuuuuuccucucucuuu
	
	aucacuccccccgcgguguggugaggaaauauuuuucucucuccuuuuucugggugggggugag
	.((((((((((((.((...((.(((((((....)))).))).))....)))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3071.947.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.10	MeanVal:	-0.580813333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaauacccgg-gcucgcccccuucuuuuccccu
            +++++-----++|++++-+++++++++++++++++
            +++++---||++-++++-+++++++++++++++++
    REV:    cuuuucuu--ucgcggggggggggagagagggggg
	

>Contig3071.947.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	0.2203105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucacuccc-cccgcggugu-ggugag-gaaa
            ++++++++|++++-++---|++-+++|++++
            ++++++++-++++|++----++-+++-++++
    REV:    agugggggugggu-cuuuuuccucucucuuu
	
	cgccgcuuuauccgcgaaaauacccgggcucgcccccuucuuuuccccuccuucuggggggagagaggggggggggcgcuuucuuuucuuuaauaaauaucacuccccccgcgguguggugaggaaauauuuuucucucuccuuuuucugggugggggugaggggugugugguu
	.(((((..(((((..(((((.....((((((.(((((((((((((((((......))))))))))))))))).)))).))...)))))...........((((((((((((.((...((.(((((((....)))).))).))....)))))).)))))))).))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig3071.957.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	0.2203105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucacuccc-cccgcggugu-ggugag-gaaa
            ++++++++|++++-++---|++-+++|++++
            ++++++++-++++|++----++-+++-++++
    REV:    agugggggugggu-cuuuuuccucucucuuu
	
	uccgcgaaaauacccgggcucgcccccuucuuuuccccuccuucuggggggagagaggggggggggcgcuuucuuuucuuuaauaaauaucacuccccccgcgguguggugaggaaauauuuuucucucuccuuuuucugggugggggugagggguguguggu
	.((((....((((((..((((.(((((((((((((((((......))))))))))))))))).))))......................((((((((((((.((...((.(((((((....)))).))).))....)))))).)))))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3071.965.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	0.2203105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucacuccc-cccgcggugu-ggugag-gaaa
            ++++++++|++++-++---|++-+++|++++
            ++++++++-++++|++----++-+++-++++
    REV:    agugggggugggu-cuuuuuccucucucuuu
	
	aauacccgggcucgcccccuucuuuuccccuccuucuggggggagagaggggggggggcgcuuucuuuucuuuaauaaauaucacuccccccgcgguguggugaggaaauauuuuucucucuccuuuuucugggugggggugaggggugug
	.((((((..((((.(((((((((((((((((......))))))))))))))))).))))......................((((((((((((.((...((.(((((((....)))).))).))....)))))).)))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig3071.971.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	0.1809225	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuuaauaaauaucacuccc-cccgcggugu-ggugag-gaaa
            ++---+++----++++++++|++++-++---|++-+++|++++
            ++--|+++----++++++++-++++|++----++-+++-++++
    REV:    ggug-uguggggagugggggugggu-cuuuuuccucucucuuu
	
	cgggcucgcccccuucuuuuccccuccuucuggggggagagaggggggggggcgcuuucuuuucuuuaauaaauaucacuccccccgcgguguggugaggaaauauuuuucucucuccuuuuucugggugggggugagggguguguggu
	...((((.(((((((((((((((((......))))))))))))))))).))))..........((...(((....((((((((((((.((...((.(((((((....)))).))).))....)))))).))))))))....)))..)).

##################################################

##################################################
>Contig3071.974.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	0.1809225	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuuaauaaauaucacuccc-cccgcggugu-ggugag-gaaa
            ++---+++----++++++++|++++-++---|++-+++|++++
            ++--|+++----++++++++-++++|++----++-+++-++++
    REV:    ggug-uguggggagugggggugggu-cuuuuuccucucucuuu
	
	gcucgcccccuucuuuuccccuccuucuggggggagagaggggggggggcgcuuucuuuucuuuaauaaauaucacuccccccgcgguguggugaggaaauauuuuucucucuccuuuuucugggugggggugagggguguguggu
	((((.(((((((((((((((((......))))))))))))))))).))))..........((...(((....((((((((((((.((...((.(((((((....)))).))).))....)))))).))))))))....)))..)).

##################################################

##################################################
>Contig3094.434.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.31	MeanVal:	2.26858666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggugacggugaca--accaagggaaggcu
            ++--++++++++--||+++---++++++++
            ++--++++++++----+++|||++++++++
    REV:    acugcugcuacuacuaugg---cuuuccgg
	
	uuggugacggugacaaccaagggaaggcuugacuguguuggccuuucgguaucaucaucgucgucau
	.((..((((((((..(((...((((((((..........)))))))))))....))))))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig3105.827.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.970551999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggcc-----------ggg
            +++++++++++----+++++++++-+++---+++++|||||||||||+++
            +++++++++++--||+++++++++-+++---+++++-----------+++
    REV:    auccuuuuuuugg--uggggguggguuugggcccggaggaaauaaagccc
	
	agcugaaacucugggcagcccccuggcgggagggauagggcccuaaaaguggggcgaaauuaaaagauccccugggccggccguuuuuaacccgggaaaaggcggugaaaaacgggguuuuucccccaagaauccagggggaaauaaccccgcggagaaaaaaaauauugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggccgggaaaaacccgaaauaaaggaggcccggguuugggugggggugguuuuuuuccuaugggcgccuccccccccccccuggg
	.((((..........)))).(((.((.(((.(((..(((((((.....((((((...............(((((.....(((((((((.........)))))))))......)))))..((((((((.........))))))))...))))))...............(((((((((((....(((((((((.(((...((((((((.....)))...........)))))...))).)))))))))..))))))))))).)))).)))..))).))).)).)))

##################################################

##################################################
>Contig3105.827.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.970551999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggcc-----------ggg
            +++++++++++----+++++++++-+++---+++++|||||||||||+++
            +++++++++++--||+++++++++-+++---+++++-----------+++
    REV:    auccuuuuuuugg--uggggguggguuugggcccggaggaaauaaagccc
	
	agcugaaacucugggcagcccccuggcgggagggauagggcccuaaaaguggggcgaaauuaaaagauccccugggccggccguuuuuaacccgggaaaaggcggugaaaaacgggguuuuucccccaagaauccagggggaaauaaccccgcggagaaaaaaaauauugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggccgggaaaaacccgaaauaaaggaggcccggguuugggugggggugguuuuuuuccuaugggcgccuccccccccccccuggg
	.((((..........)))).(((.((.(((.(((..(((((((.....((((((....(((....)))((((((((...(((((((((.........))))))))).......((((......)))).....)))))))).......))))))...............(((((((((((....(((((((((.(((...((((((((.....)))...........)))))...))).)))))))))..))))))))))).)))).)))..))).))).)).)))

##################################################

##################################################
>Contig3105.827.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.970551999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggcc-----------ggg
            +++++++++++----+++++++++-+++---+++++|||||||||||+++
            +++++++++++--||+++++++++-+++---+++++-----------+++
    REV:    auccuuuuuuugg--uggggguggguuugggcccggaggaaauaaagccc
	
	agcugaaacucugggcagcccccuggcgggagggauagggcccuaaaaguggggcgaaauuaaaagauccccugggccggccguuuuuaacccgggaaaaggcggugaaaaacgggguuuuucccccaagaauccagggggaaauaaccccgcggagaaaaaaaauauugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggccgggaaaaacccgaaauaaaggaggcccggguuugggugggggugguuuuuuuccuaugggcgccuccccccccccccuggg
	.((((..........)))).(((.((.(((.(((..(((((((.....((((((.............(((((((((...(((((((((.........))))))))).......((((......)))).....)))))))))......))))))...............(((((((((((....(((((((((.(((...((((((((.....)))...........)))))...))).)))))))))..))))))))))).)))).)))..))).))).)).)))

##################################################

##################################################
>Contig3105.846.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.970551999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggcc-----------ggg
            +++++++++++----+++++++++-+++---+++++|||||||||||+++
            +++++++++++--||+++++++++-+++---+++++-----------+++
    REV:    auccuuuuuuugg--uggggguggguuugggcccggaggaaauaaagccc
	
	ccccuggcgggagggauagggcccuaaaaguggggcgaaauuaaaagauccccugggccggccguuuuuaacccgggaaaaggcggugaaaaacgggguuuuucccccaagaauccagggggaaauaaccccgcggagaaaaaaaauauugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggccgggaaaaacccgaaauaaaggaggcccggguuugggugggggugguuuuuuuccuaugggcgccuccccccccccccuggg
	.(((.((.(((.(((..(((((((.....((((((....(((....)))((((((((...(((((((((.........))))))))).......((((......)))).....)))))))).......))))))...............(((((((((((....(((((((((.(((...((((((((.....)))...........)))))...))).)))))))))..))))))))))).)))).)))..))).))).)).)))

##################################################

##################################################
>Contig3105.846.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.970551999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggcc-----------ggg
            +++++++++++----+++++++++-+++---+++++|||||||||||+++
            +++++++++++--||+++++++++-+++---+++++-----------+++
    REV:    auccuuuuuuugg--uggggguggguuugggcccggaggaaauaaagccc
	
	ccccuggcgggagggauagggcccuaaaaguggggcgaaauuaaaagauccccugggccggccguuuuuaacccgggaaaaggcggugaaaaacgggguuuuucccccaagaauccagggggaaauaaccccgcggagaaaaaaaauauugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggccgggaaaaacccgaaauaaaggaggcccggguuugggugggggugguuuuuuuccuaugggcgccuccccccccccccuggg
	.(((.((.(((.(((..(((((((.....((((((...............(((((.....(((((((((.........)))))))))......)))))..((((((((.........))))))))...))))))...............(((((((((((....(((((((((.(((...((((((((.....)))...........)))))...))).)))))))))..))))))))))).)))).)))..))).))).)).)))

##################################################

##################################################
>Contig3105.846.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.970551999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggcc-----------ggg
            +++++++++++----+++++++++-+++---+++++|||||||||||+++
            +++++++++++--||+++++++++-+++---+++++-----------+++
    REV:    auccuuuuuuugg--uggggguggguuugggcccggaggaaauaaagccc
	
	ccccuggcgggagggauagggcccuaaaaguggggcgaaauuaaaagauccccugggccggccguuuuuaacccgggaaaaggcggugaaaaacgggguuuuucccccaagaauccagggggaaauaaccccgcggagaaaaaaaauauugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggccgggaaaaacccgaaauaaaggaggcccggguuugggugggggugguuuuuuuccuaugggcgccuccccccccccccuggg
	.(((.((.(((.(((..(((((((.....((((((.............(((((((((...(((((((((.........))))))))).......((((......)))).....)))))))))......))))))...............(((((((((((....(((((((((.(((...((((((((.....)))...........)))))...))).)))))))))..))))))))))).)))).)))..))).))).)).)))

##################################################

##################################################
>Contig3105.851.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.970551999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggcc-----------ggg
            +++++++++++----+++++++++-+++---+++++|||||||||||+++
            +++++++++++--||+++++++++-+++---+++++-----------+++
    REV:    auccuuuuuuugg--uggggguggguuugggcccggaggaaauaaagccc
	
	ggcgggagggauagggcccuaaaaguggggcgaaauuaaaagauccccugggccggccguuuuuaacccgggaaaaggcggugaaaaacgggguuuuucccccaagaauccagggggaaauaaccccgcggagaaaaaaaauauugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggccgggaaaaacccgaaauaaaggaggcccggguuugggugggggugguuuuuuuccuaugggcgccuccccccccccccu
	((.(((.(((..(((((((.....((((((...............(((((.....(((((((((.........)))))))))......)))))..((((((((.........))))))))...))))))...............(((((((((((....(((((((((.(((...((((((((.....)))...........)))))...))).)))))))))..))))))))))).)))).)))..))).))).)).

##################################################

##################################################
>Contig3105.851.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.970551999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggcc-----------ggg
            +++++++++++----+++++++++-+++---+++++|||||||||||+++
            +++++++++++--||+++++++++-+++---+++++-----------+++
    REV:    auccuuuuuuugg--uggggguggguuugggcccggaggaaauaaagccc
	
	ggcgggagggauagggcccuaaaaguggggcgaaauuaaaagauccccugggccggccguuuuuaacccgggaaaaggcggugaaaaacgggguuuuucccccaagaauccagggggaaauaaccccgcggagaaaaaaaauauugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggccgggaaaaacccgaaauaaaggaggcccggguuugggugggggugguuuuuuuccuaugggcgccuccccccccccccu
	((.(((.(((..(((((((.....((((((....(((....)))((((((((...(((((((((.........))))))))).......((((......)))).....)))))))).......))))))...............(((((((((((....(((((((((.(((...((((((((.....)))...........)))))...))).)))))))))..))))))))))).)))).)))..))).))).)).

##################################################

##################################################
>Contig3105.851.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.970551999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggcc-----------ggg
            +++++++++++----+++++++++-+++---+++++|||||||||||+++
            +++++++++++--||+++++++++-+++---+++++-----------+++
    REV:    auccuuuuuuugg--uggggguggguuugggcccggaggaaauaaagccc
	
	ggcgggagggauagggcccuaaaaguggggcgaaauuaaaagauccccugggccggccguuuuuaacccgggaaaaggcggugaaaaacgggguuuuucccccaagaauccagggggaaauaaccccgcggagaaaaaaaauauugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggccgggaaaaacccgaaauaaaggaggcccggguuugggugggggugguuuuuuuccuaugggcgccuccccccccccccu
	((.(((.(((..(((((((.....((((((.............(((((((((...(((((((((.........))))))))).......((((......)))).....)))))))))......))))))...............(((((((((((....(((((((((.(((...((((((((.....)))...........)))))...))).)))))))))..))))))))))).)))).)))..))).))).)).

##################################################

##################################################
>Contig3105.895.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.970551999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggcc-----------ggg
            +++++++++++----+++++++++-+++---+++++|||||||||||+++
            +++++++++++--||+++++++++-+++---+++++-----------+++
    REV:    auccuuuuuuugg--uggggguggguuugggcccggaggaaauaaagccc
	
	ccccugggccggccguuuuuaacccgggaaaaggcggugaaaaacgggguuuuucccccaagaauccagggggaaauaaccccgcggagaaaaaaaauauugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggccgggaaaaacccgaaauaaaggaggcccggguuugggugggggugguuuuuuuccuaugggcgccuccccccccccccuggg
	.(((.(((..((.............(((...(((((........(((((((((((((((.........)))))))).)))))))................(((((((((((....(((((((((.(((...((((((((.....)))...........)))))...))).)))))))))..)))))))))))....)))))..)))))..))).)))

##################################################

##################################################
>Contig3105.895.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.970551999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggcc-----------ggg
            +++++++++++----+++++++++-+++---+++++|||||||||||+++
            +++++++++++--||+++++++++-+++---+++++-----------+++
    REV:    auccuuuuuuugg--uggggguggguuugggcccggaggaaauaaagccc
	
	ccccugggccggccguuuuuaacccgggaaaaggcggugaaaaacgggguuuuucccccaagaauccagggggaaauaaccccgcggagaaaaaaaauauugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggccgggaaaaacccgaaauaaaggaggcccggguuugggugggggugguuuuuuuccuaugggcgccuccccccccccccuggg
	.(((.(((..((..((.....))..((((...((((........(((((((((((((((.........)))))))).)))))))................(((((((((((....(((((((((.(((...((((((((.....)))...........)))))...))).)))))))))..)))))))))))....))))))))..))..))).)))

##################################################

##################################################
>Contig3105.901.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	2.465948	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaauauugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggcc-----------ggg
            ++++-----------+++++++++++----+++++++++-+++---+++++|||||||||||+++
            ++++-------||||+++++++++++--||+++++++++-+++---+++++-----------+++
    REV:    ccuccgcgggu----auccuuuuuuugg--uggggguggguuugggcccggaggaaauaaagccc
	
	ggccggccguuuuuaacccgggaaaaggcggugaaaaacgggguuuuucccccaagaauccagggggaaauaaccccgcggagaaaaaaaauauugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggccgggaaaaacccgaaauaaaggaggcccggguuugggugggggugguuuuuuuccuaugggcgccuccccccccccccuggg
	((....))........((((((....((.((.......(((((((((((((((.........)))))))).))))))).((((...........(((((((((((....(((((((((.(((...((((((((.....)))...........)))))...))).)))))))))..))))))))))).......))))..))))..))))))

##################################################

##################################################
>Contig3105.901.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.970551999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggcc-----------ggg
            +++++++++++----+++++++++-+++---+++++|||||||||||+++
            +++++++++++--||+++++++++-+++---+++++-----------+++
    REV:    auccuuuuuuugg--uggggguggguuugggcccggaggaaauaaagccc
	
	ggccggccguuuuuaacccgggaaaaggcggugaaaaacgggguuuuucccccaagaauccagggggaaauaaccccgcggagaaaaaaaauauugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggccgggaaaaacccgaaauaaaggaggcccggguuugggugggggugguuuuuuuccuaugggcgccuccccccccccccuggg
	((....))........((((((....((.((((.....(((((((((((((((.........)))))))).)))))))................(((((((((((....(((((((((.(((...((((((((.....)))...........)))))...))).)))))))))..)))))))))))....)))).))........))))))

##################################################

##################################################
>Contig3105.916.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	2.465948	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaauauugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggcc-----------ggg
            ++++-----------+++++++++++----+++++++++-+++---+++++|||||||||||+++
            ++++-------||||+++++++++++--||+++++++++-+++---+++++-----------+++
    REV:    ccuccgcgggu----auccuuuuuuugg--uggggguggguuugggcccggaggaaauaaagccc
	
	acccgggaaaaggcggugaaaaacgggguuuuucccccaagaauccagggggaaauaaccccgcggagaaaaaaaauauugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggccgggaaaaacccgaaauaaaggaggcccggguuugggugggggugguuuuuuuccuaugggcgccuccccccccccccuggg
	.((((((....((.((.......(((((((((((((((.........)))))))).))))))).((((...........(((((((((((....(((((((((.(((...((((((((.....)))...........)))))...))).)))))))))..))))))))))).......))))..))))..))))))

##################################################

##################################################
>Contig3105.916.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.970551999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggcc-----------ggg
            +++++++++++----+++++++++-+++---+++++|||||||||||+++
            +++++++++++--||+++++++++-+++---+++++-----------+++
    REV:    auccuuuuuuugg--uggggguggguuugggcccggaggaaauaaagccc
	
	acccgggaaaaggcggugaaaaacgggguuuuucccccaagaauccagggggaaauaaccccgcggagaaaaaaaauauugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggccgggaaaaacccgaaauaaaggaggcccggguuugggugggggugguuuuuuuccuaugggcgccuccccccccccccuggg
	.((((((....((.((((.....(((((((((((((((.........)))))))).)))))))................(((((((((((....(((((((((.(((...((((((((.....)))...........)))))...))).)))))))))..)))))))))))....)))).))........))))))

##################################################

##################################################
>Contig3105.919.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.970551999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggcc-----------ggg
            +++++++++++----+++++++++-+++---+++++|||||||||||+++
            +++++++++++--||+++++++++-+++---+++++-----------+++
    REV:    auccuuuuuuugg--uggggguggguuugggcccggaggaaauaaagccc
	
	cgggaaaaggcggugaaaaacgggguuuuucccccaagaauccagggggaaauaaccccgcggagaaaaaaaauauugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggccgggaaaaacccgaaauaaaggaggcccggguuugggugggggugguuuuuuuccuaugggcgccuccccccccccccuggg
	.(((...(((((........(((((((((((((((.........)))))))).)))))))................(((((((((((....(((((((((.(((...((((((((.....)))...........)))))...))).)))))))))..)))))))))))....)))))..))).(((....)))

##################################################

##################################################
>Contig3105.926.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.970551999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggcc-----------ggg
            +++++++++++----+++++++++-+++---+++++|||||||||||+++
            +++++++++++--||+++++++++-+++---+++++-----------+++
    REV:    auccuuuuuuugg--uggggguggguuugggcccggaggaaauaaagccc
	
	aggcggugaaaaacgggguuuuucccccaagaauccagggggaaauaaccccgcggagaaaaaaaauauugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggccgggaaaaacccgaaauaaaggaggcccggguuugggugggggugguuuuuuuccuaugggcgccuccccccccccccuggg
	.((.((((.....(((((((((((((((.........)))))))).)))))))................(((((((((((....(((((((((.(((...((((((((.....)))...........)))))...))).)))))))))..)))))))))))....)))).))..(((......)))

##################################################

##################################################
>Contig3105.929.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.970551999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggcc-----------ggg
            +++++++++++----+++++++++-+++---+++++|||||||||||+++
            +++++++++++--||+++++++++-+++---+++++-----------+++
    REV:    auccuuuuuuugg--uggggguggguuugggcccggaggaaauaaagccc
	
	cggugaaaaacgggguuuuucccccaagaauccagggggaaauaaccccgcggagaaaaaaaauauugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggccgggaaaaacccgaaauaaaggaggcccggguuugggugggggugguuuuuuuccuaugggcgccuccccccccccccuggg
	.((((.....(((((((((((((((.........)))))))).)))))))................(((((((((((....(((((((((.(((...((((((((.....)))...........)))))...))).)))))))))..)))))))))))....)))).....(((......)))

##################################################

##################################################
>Contig3105.938.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	2.465948	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaaaauauugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggcc-----------ggg
            ++++-----------+++++++++++----+++++++++-+++---+++++|||||||||||+++
            ++++-------||||+++++++++++--||+++++++++-+++---+++++-----------+++
    REV:    ccuccgcgggu----auccuuuuuuugg--uggggguggguuugggcccggaggaaauaaagccc
	
	acgggguuuuucccccaagaauccagggggaaauaaccccgcggagaaaaaaaauauugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggccgggaaaaacccgaaauaaaggaggcccggguuugggugggggugguuuuuuuccuaugggcgccuccccccccccccuggg
	.(((((((((((((((.........)))))))).))))))).((((...........(((((((((((....(((((((((.(((...((((((((.....)))...........)))))...))).)))))))))..))))))))))).......))))..(((......)))

##################################################

##################################################
>Contig3105.959.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.970551999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggcc-----------ggg
            +++++++++++----+++++++++-+++---+++++|||||||||||+++
            +++++++++++--||+++++++++-+++---+++++-----------+++
    REV:    auccuuuuuuugg--uggggguggguuugggcccggaggaaauaaagccc
	
	uccagggggaaauaaccccgcggagaaaaaaaauauugggaagaaaaaaaggcccccaccgaaaaaagggccgggaaaaacccgaaauaaaggaggcccggguuugggugggggugguuuuuuuccuaugggcgccuccccccccccccuggg
	.((((((((...........................(((((((((((....(((((((((.(((...((((((((.....)))...........)))))...))).)))))))))..))))))))))).(((......)))...)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3144.385.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.30	MeanVal:	1.7831	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggagcaacaug-gugcauagu-uggugggc--cauugagag
            ++++++-------|+++-++++-|++++++++||+++++++++
            ++++++--------+++-++++--++++++++--+++++++++
    REV:    ucucucuaaacggacaucugucucaccacucgaagugacucuu
	
	uggggagcaacauggugcauaguuggugggccauugagagguccauucucagugaagcucaccacucugucuacaggcaaaucucucucagcuagggauguuaucccaagca
	.((((((.......(((.((((.(((((((((((((((((.....)))))))))..))))))))..)))).)))........))))))..(((.(((((...))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig3163.613.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.0359439999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucgga-ucg
            +++-++++--++-++++++++--+++++++-+++++-----+++|+++
            +++|++++||++-++++++++||+++++++|+++++----|+++-+++
    REV:    acc-aucc--cuagcugggcc--accgucc-uucgucguu-ccugagc
	
	cguuaggcgcgcaugcugggaaaccgaugaaggcugaccgauugccuagcccuguuccaaucacugagacgggcauggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucggaucgguucgcgaguccuugcugcuuccugccaccgggucgaucccuaccaaggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguacccgagugcuagagcaaacgaggauuugccaccucggcuguggccuccuacggcuaggugguca
	.((((.((...(((..(((....))))))...)))))).(((..(((((((..((..((.....))..)).(((.(((.((((..((.((((((((..(((((((.(((((.....((((((.....))).)))....)))))))))))))))))))).))))))))).(((((((...((((((((.((..((((((.(((((((....))))))).)))))))).))))))))..)))))))...)))......)))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig3163.627.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.0349359999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucgga-ucg
            ++-++++--++-++++++++--+++++++-+++++-----+++|+++
            ++|++++||++-++++++++||+++++++|+++++----|+++-+++
    REV:    cc-aucc--cuagcugggcc--accgucc-uucgucguu-ccugagc
	
	gcugggaaaccgaugaaggcugaccgauugccuagcccuguuccaaucacugagacgggcauggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucggaucgguucgcgaguccuugcugcuuccugccaccgggucgaucccuaccaaggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguacccgagugcuagagcaaacgaggauuugccaccucggcuguggccuccuacggcuagguggucaaaauccggga
	.((.(((..(((((((...((.(((.(((((((.((((.((..((.....))..))))))..((.((((..((.((((((((..(((((((.(((((.....((((((.....))).)))....)))))))))))))))))))).)))))))).))))...))).))))).)))))))((((((.(((((((....))))))).)))))).....((((((((((.((((((((....)))))))))))))).)))).))).)).

##################################################

##################################################
>Contig3163.635.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.0349359999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucgga-ucg
            ++-++++--++-++++++++--+++++++-+++++-----+++|+++
            ++|++++||++-++++++++||+++++++|+++++----|+++-+++
    REV:    cc-aucc--cuagcugggcc--accgucc-uucgucguu-ccugagc
	
	accgaugaaggcugaccgauugccuagcccuguuccaaucacugagacgggcauggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucggaucgguucgcgaguccuugcugcuuccugccaccgggucgaucccuaccaaggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguacccgagugcuagagcaaacgaggauuugccaccucggcuguggccuccuacggcuagguggucaaaauccg
	.(((((((...((.(((.(((((((.((((.((..((.....))..))))))..((.((((..((.((((((((..(((((((.(((((.....((((((.....))).)))....)))))))))))))))))))).)))))))).))))...))).))))).)))))))((((((.(((((((....))))))).))))))..(((((((((((((.((((((((....)))))))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig3163.643.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.0359439999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucgga-ucg
            +++-++++--++-++++++++--+++++++-+++++-----+++|+++
            +++|++++||++-++++++++||+++++++|+++++----|+++-+++
    REV:    acc-aucc--cuagcugggcc--accgucc-uucgucguu-ccugagc
	
	aggcugaccgauugccuagcccuguuccaaucacugagacgggcauggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucggaucgguucgcgaguccuugcugcuuccugccaccgggucgaucccuaccaaggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguacccgagugcuagagcaaacgaggauuugccaccucggcuguggccuccuacggcuagguggucaaaauccg
	.((......(((..(((((((..((..((.....))..)).(((.(((.((((..((.((((((((..(((((((.(((((.....((((((.....))).)))....)))))))))))))))))))).))))))))).(((((((...((((((((.((..((((((.(((((((....))))))).)))))))).))))))))..)))))))...)))......)))))))..))).....)).

##################################################

##################################################
>Contig3163.643.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.0359439999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucgga-ucg
            +++-++++--++-++++++++--+++++++-+++++-----+++|+++
            +++|++++||++-++++++++||+++++++|+++++----|+++-+++
    REV:    acc-aucc--cuagcugggcc--accgucc-uucgucguu-ccugagc
	
	aggcugaccgauugccuagcccuguuccaaucacugagacgggcauggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucggaucgguucgcgaguccuugcugcuuccugccaccgggucgaucccuaccaaggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguacccgagugcuagagcaaacgaggauuugccaccucggcuguggccuccuacggcuagguggucaaaauccg
	.........(((..(((((((..((..((.....))..)).(((.(((.((((..((.((((((((..(((((((.(((((.....((((((.....))).)))....)))))))))))))))))))).))))))))).(((((((...((((((((.((..((((((.(((((((....))))))).)))))))).))))))))..)))))))...)))......)))))))..)))........

##################################################

##################################################
>Contig3163.651.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.0359439999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucgga-ucg
            +++-++++--++-++++++++--+++++++-+++++-----+++|+++
            +++|++++||++-++++++++||+++++++|+++++----|+++-+++
    REV:    acc-aucc--cuagcugggcc--accgucc-uucgucguu-ccugagc
	
	cgauugccuagcccuguuccaaucacugagacgggcauggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucggaucgguucgcgaguccuugcugcuuccugccaccgggucgaucccuaccaaggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguacccgagugcuagagcaaacgaggauuugccaccucggcuguggccuccuacggcuaggugguca
	.(((..(((((((..((..((.....))..)).(((.(((.((((..((.((((((((..(((((((.(((((.....((((((.....))).)))....)))))))))))))))))))).))))))))).(((((((...((((((((.((..((((((.(((((((....))))))).)))))))).))))))))..)))))))...)))......)))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig3163.656.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.0349359999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucgga-ucg
            ++-++++--++-++++++++--+++++++-+++++-----+++|+++
            ++|++++||++-++++++++||+++++++|+++++----|+++-+++
    REV:    cc-aucc--cuagcugggcc--accgucc-uucgucguu-ccugagc
	
	gccuagcccuguuccaaucacugagacgggcauggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucggaucgguucgcgaguccuugcugcuuccugccaccgggucgaucccuaccaaggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguacccgagugcuagagcaaacgaggauuugccaccucggcuguggccuccuacggcuagguggucaaaauccg
	((((.((((.((..((.....))..))))))..((.((((..((.((((((((..(((((((.(((((.....((((((.....))).)))....)))))))))))))))))))).)))))))).))))...(((((.....)))))..((((((.(((((((....))))))).))))))..(((((((((((((.((((((((....)))))))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig3163.660.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.0333839999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguc--gaacgacucgggcugguaggugaguauuuucgga-ucg
            +++-||++-++++++++--+++++++-+++++-----+++|+++
            +++---++-++++++++||+++++++|+++++----|+++-+++
    REV:    ccaucccuagcugggcc--accgucc-uucgucguu-ccugagc
	
	agcccuguuccaaucacugagacgggcauggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucggaucgguucgcgaguccuugcugcuuccugccaccgggucgaucccuaccaaggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguacccgagugcuagagcaaacgaggauuugccaccucggcuguggccuccuacggcuagguggucaaaauccg
	.((((.((..((.....))..))))))..((((.(((.((.((((((((..(((((((.(((((.....((((((.....))).)))....)))))))))))))))))))).))...)))..(((((((...((((((((.((..((((((.(((((((....))))))).)))))))).))))))))..))))))).(((((.((((....)))).)))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig3163.660.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.0359439999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucgga-ucg
            +++-++++--++-++++++++--+++++++-+++++-----+++|+++
            +++|++++||++-++++++++||+++++++|+++++----|+++-+++
    REV:    acc-aucc--cuagcugggcc--accgucc-uucgucguu-ccugagc
	
	agcccuguuccaaucacugagacgggcauggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucggaucgguucgcgaguccuugcugcuuccugccaccgggucgaucccuaccaaggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguacccgagugcuagagcaaacgaggauuugccaccucggcuguggccuccuacggcuagguggucaaaauccg
	.((((.((..((.....))..)))))).(((.((((..((.((((((((..(((((((.(((((.....((((((.....))).)))....)))))))))))))))))))).))))))))).(((((((...((((((((.((..((((((.(((((((....))))))).)))))))).))))))))..))))))).(((((.((((....)))).))))).......

##################################################

##################################################
>Contig3163.681.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.0359439999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggca-uggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucgga-ucg
            +++-|+++-++++--++-++++++++--+++++++-+++++-----+++|+++
            +++--+++|++++||++-++++++++||+++++++|+++++----|+++-+++
    REV:    ccggaacc-aucc--cuagcugggcc--accgucc-uucgucguu-ccugagc
	
	acgggcauggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucggaucgguucgcgaguccuugcugcuuccugccaccgggucgaucccuaccaaggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguacccgagugcuagagcaaacgaggauuugccaccucggcuguggccuccuacggcuagguggucaaaauccg
	...(((.(((.((((..((.((((((((..(((((((.(((((.....((((((.....))).)))....)))))))))))))))))))).)))))))))..)))..(((((.....)))))..((((((.(((((((....))))))).))))))..(((((((((((((.((((((((....)))))))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig3163.684.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.0359439999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggca-uggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucgga-ucg
            +++-|+++-++++--++-++++++++--+++++++-+++++-----+++|+++
            +++--+++|++++||++-++++++++||+++++++|+++++----|+++-+++
    REV:    ccggaacc-aucc--cuagcugggcc--accgucc-uucgucguu-ccugagc
	
	ggcauggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucggaucgguucgcgaguccuugcugcuuccugccaccgggucgaucccuaccaaggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguacccgagugcuagagcaaacgaggauuugccaccucggcuguggccuccuacggcuagguggucaaaauccg
	(((.(((.((((..((.((((((((..(((((((.(((((.....((((((.....))).)))....)))))))))))))))))))).)))))))))..)))..(((((.....)))))..((((((.(((((((....))))))).))))))..(((((((((((((.((((((((....)))))))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig3163.687.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.0333839999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguc--gaacgacucgggcugguaggugaguauuuucgga-ucg
            +++-||++-++++++++--+++++++-+++++-----+++|+++
            +++---++-++++++++||+++++++|+++++----|+++-+++
    REV:    ccaucccuagcugggcc--accgucc-uucgucguu-ccugagc
	

>Contig3163.687.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.73	MeanVal:	3.8441325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguac
            +++++++---++++++++-++--++++++-+++++++
            +++++++--|++++++++-++||++++++-+++++++
    REV:    ucggcucca-ccguuuaggag--caaacgagaucgug
	
	auggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucggaucgguucgcgaguccuugcugcuuccugccaccgggucgaucccuaccaaggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguacccgagugcuagagcaaacgaggauuugccaccucggcuguggccuccuacggcuagguggucaaaauccgg
	.(((((.(((.((.((((((((..(((((((.(((((.....((((((.....))).)))....)))))))))))))))))))).))...)))..(((((((...((((((((.((..((((((.(((((((....))))))).)))))))).))))))))..))))))).(((((.((((....)))).)))))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig3163.687.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.0359439999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucgga-ucg
            +++-++++--++-++++++++--+++++++-+++++-----+++|+++
            +++|++++||++-++++++++||+++++++|+++++----|+++-+++
    REV:    acc-aucc--cuagcugggcc--accgucc-uucgucguu-ccugagc
	

>Contig3163.687.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.73	MeanVal:	3.8441325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguac
            +++++++---++++++++-++--++++++-+++++++
            +++++++--|++++++++-++||++++++-+++++++
    REV:    ucggcucca-ccguuuaggag--caaacgagaucgug
	
	auggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucggaucgguucgcgaguccuugcugcuuccugccaccgggucgaucccuaccaaggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguacccgagugcuagagcaaacgaggauuugccaccucggcuguggccuccuacggcuagguggucaaaauccgg
	.(((.((((..((.((((((((..(((((((.(((((.....((((((.....))).)))....)))))))))))))))))))).))))))))).(((((((...((((((((.((..((((((.(((((((....))))))).)))))))).))))))))..))))))).(((((.((((....)))).)))))........

##################################################

##################################################
>Contig3163.689.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.0333839999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguc--gaacgacucgggcugguaggugaguauuuucgga-ucg
            +++-||++-++++++++--+++++++-+++++-----+++|+++
            +++---++-++++++++||+++++++|+++++----|+++-+++
    REV:    ccaucccuagcugggcc--accgucc-uucgucguu-ccugagc
	

>Contig3163.689.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.73	MeanVal:	3.8441325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguac
            +++++++---++++++++-++--++++++-+++++++
            +++++++--|++++++++-++||++++++-+++++++
    REV:    ucggcucca-ccguuuaggag--caaacgagaucgug
	
	ggauaggucgaacgacucgggcugguaggugaguauuuucggaucgguucgcgaguccuugcugcuuccugccaccgggucgaucccuaccaaggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguacccgagugcuagagcaaacgaggauuugccaccucggcuguggccuccuacggcuagguggucaaaauccg
	((((.(((.((.((((((((..(((((((.(((((.....((((((.....))).)))....)))))))))))))))))))).))...)))..(((((((...((((((((.((..((((((.(((((((....))))))).)))))))).))))))))..))))))).(((((.((((....)))).)))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig3163.700.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0.0326719999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgacucgggcugguaggugaguauuuucgga-ucg
            ++++++++--+++++++-+++++-----+++|+++
            ++++++++||+++++++|+++++----|+++-+++
    REV:    gcugggcc--accgucc-uucgucguu-ccugagc
	

>Contig3163.700.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.73	MeanVal:	3.8441325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguac
            +++++++---++++++++-++--++++++-+++++++
            +++++++--|++++++++-++||++++++-+++++++
    REV:    ucggcucca-ccguuuaggag--caaacgagaucgug
	
	acgacucgggcugguaggugaguauuuucggaucgguucgcgaguccuugcugcuuccugccaccgggucgaucccuaccaaggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguacccgagugcuagagcaaacgaggauuugccaccucggcuguggccuccuacggcuagguggucaaaauccggga
	.((((((((..(((((((.(((((.....((((((.....))).)))....)))))))))))))))))))).((((......(((((((...((((((((.((..((((((.(((((((....))))))).)))))))).))))))))..))))))).(((((.((((....)))).)))))......))))

##################################################

##################################################
>Contig3163.754.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	1.68518666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccu--------gccaccgggucgaucccuaccaaggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguac
            ++++||||||||++++++-+++++-------+++-+++++++---++++++++-++--++++++-+++++++
            ++++--------++++++-+++++-------+++-+++++++--|++++++++-++||++++++-+++++++
    REV:    agggccuaaaacugguggaucggcauccuccggugucggcucca-ccguuuaggag--caaacgagaucgug
	
	uuccugccaccgggucgaucccuaccaaggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguacccgagugcuagagcaaacgaggauuugccaccucggcuguggccuccuacggcuagguggucaaaauccggga
	.((((((((((.(((((.......(((.(((((((...((((((((.((..((((((.(((((((....))))))).)))))))).))))))))..))))))).))).......))))).))))))........))))

##################################################

##################################################
>Contig3163.762.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.73	MeanVal:	3.8441325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguac
            +++++++---++++++++-++--++++++-+++++++
            +++++++--|++++++++-++||++++++-+++++++
    REV:    ucggcucca-ccguuuaggag--caaacgagaucgug
	
	accgggucgaucccuaccaaggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguacccgagugcuagagcaaacgaggauuugccaccucggcuguggccuccuacggcuagguggucaaaauccggg
	.((((((......(((((..(((((((...((((((((.((..((((((.(((((((....))))))).)))))))).))))))))..))))))).(((((......)))))))))).....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig3163.771.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.73	MeanVal:	3.8441325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguac
            +++++++---++++++++-++--++++++-+++++++
            +++++++--|++++++++-++||++++++-+++++++
    REV:    ucggcucca-ccguuuaggag--caaacgagaucgug
	
	aucccuaccaaggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguacccgagugcuagagcaaacgaggauuugccaccucggcuguggccuccuacggcuagguggucaaaauccggga
	.((((......(((((((...((((((((.((..((((((.(((((((....))))))).)))))))).))))))))..))))))).(((((.((((....)))).)))))......))))

##################################################

##################################################
>Contig3163.777.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.73	MeanVal:	3.8441325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguac
            +++++++---++++++++-++--++++++-+++++++
            +++++++--|++++++++-++||++++++-+++++++
    REV:    ucggcucca-ccguuuaggag--caaacgagaucgug
	
	accaaggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguacccgagugcuagagcaaacgaggauuugccaccucggcuguggccuccuacggcuagguggucaaaauccggg
	.((..(((((((...((((((((.((..((((((.(((((((....))))))).)))))))).))))))))..))))))).(((((.((((....)))).)))))......)).

##################################################

##################################################
>Contig3163.781.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.73	MeanVal:	3.8441325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguac
            +++++++---++++++++-++--++++++-+++++++
            +++++++--|++++++++-++||++++++-+++++++
    REV:    ucggcucca-ccguuuaggag--caaacgagaucgug
	
	aggccgagauggguagaucaucggguuugcguugguacccgagugcuagagcaaacgaggauuugccaccucggcuguggccuccuacggcuagguggucaa
	.(((((((...((((((((.((..((((((.(((((((....))))))).)))))))).))))))))..))))))).(((((.((((....)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig3228.442.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.0252058333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuucagauacu-cugugauccuugguggucucauugcugguggaaucaccaug
            +++++---++++|++++--+++++-++-++--++++++++--++++--++++++
            +++++|||++++-++++--+++++-++-++--++++++++--++++-|++++++
    REV:    cgaag---auggugacggcaggaggcggcgagguagcggcagucuuu-uggugu
	
	agaggacgcgacaguugcaguugguguguggaccaccgucgcugaaacauacuuguugcugaaaugcaucuucagcacauagggcuucagauacucugugauccuugguggucucauugcugguggaaucaccauguugaucacugugguuuucugacggcgauggagcggcggaggacggcagugguagaagcaaagucucgaucuuca
	.(((((((.(((.(((.(((((((((.......)))))..)))).)))...((((((((((((.......))))))).)))))(((((...((((((((..(((((.((.((..((((((((..((((..((((((........)))))).))))..))))))))..)).)).)))))..)))).)))))))))...))).)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig3228.442.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	0.030980833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuucagauacu-cugugauccuugguggucucauugcugguggaaucaccau-gu
            +++++---++++|++++--+++++-++-++--++++++++--++++--+++++|++
            +++++|||++++-++++--+++++-++-++--++++++++--++++-|+++++-++
    REV:    cgaag---auggugacggcaggaggcggcgagguagcggcagucuuu-ugguguca
	
	agaggacgcgacaguugcaguugguguguggaccaccgucgcugaaacauacuuguugcugaaaugcaucuucagcacauagggcuucagauacucugugauccuugguggucucauugcugguggaaucaccauguugaucacugugguuuucugacggcgauggagcggcggaggacggcagugguagaagcaaagucucgaucuuca
	.(((((((.(((.(((.(((((((((.......)))))..)))).)))...((((((((((((.......))))))).)))))(((((...((((((((..(((((.((.((..((((((((..((((..(((((((.....)).))))).))))..))))))))..)).)).)))))..)))).)))))))))...))).)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig3228.485.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.0252058333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuucagauacu-cugugauccuugguggucucauugcugguggaaucaccaug
            +++++---++++|++++--+++++-++-++--++++++++--++++--++++++
            +++++|||++++-++++--+++++-++-++--++++++++--++++-|++++++
    REV:    cgaag---auggugacggcaggaggcggcgagguagcggcagucuuu-uggugu
	
	gaaacauacuuguugcugaaaugcaucuucagcacauagggcuucagauacucugugauccuugguggucucauugcugguggaaucaccauguugaucacugugguuuucugacggcgauggagcggcggaggacggcagugguagaagcaaagucucg
	((.((...((((((((((((.......))))))).)))))(((((...((((((((..(((((.((.((..((((((((..((((..((((((........)))))).))))..))))))))..)).)).)))))..)))).)))))))))...)).)).

##################################################

##################################################
>Contig3228.485.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	0.030980833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuucagauacu-cugugauccuugguggucucauugcugguggaaucaccau-gu
            +++++---++++|++++--+++++-++-++--++++++++--++++--+++++|++
            +++++|||++++-++++--+++++-++-++--++++++++--++++-|+++++-++
    REV:    cgaag---auggugacggcaggaggcggcgagguagcggcagucuuu-ugguguca
	
	gaaacauacuuguugcugaaaugcaucuucagcacauagggcuucagauacucugugauccuugguggucucauugcugguggaaucaccauguugaucacugugguuuucugacggcgauggagcggcggaggacggcagugguagaagcaaagucucg
	((.((...((((((((((((.......))))))).)))))(((((...((((((((..(((((.((.((..((((((((..((((..(((((((.....)).))))).))))..))))))))..)).)).)))))..)))).)))))))))...)).)).

##################################################

##################################################
>Contig3228.492.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.0252058333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuucagauacu-cugugauccuugguggucucauugcugguggaaucaccaug
            +++++---++++|++++--+++++-++-++--++++++++--++++--++++++
            +++++|||++++-++++--+++++-++-++--++++++++--++++-|++++++
    REV:    cgaag---auggugacggcaggaggcggcgagguagcggcagucuuu-uggugu
	
	acuuguugcugaaaugcaucuucagcacauagggcuucagauacucugugauccuugguggucucauugcugguggaaucaccauguugaucacugugguuuucugacggcgauggagcggcggaggacggcagugguagaagca
	.((((((((((((.......))))))).)))))(((((...((((((((..(((((.((.((..((((((((..((((..((((((........)))))).))))..))))))))..)).)).)))))..)))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3228.492.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	0.030980833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuucagauacu-cugugauccuugguggucucauugcugguggaaucaccau-gu
            +++++---++++|++++--+++++-++-++--++++++++--++++--+++++|++
            +++++|||++++-++++--+++++-++-++--++++++++--++++-|+++++-++
    REV:    cgaag---auggugacggcaggaggcggcgagguagcggcagucuuu-ugguguca
	
	acuuguugcugaaaugcaucuucagcacauagggcuucagauacucugugauccuugguggucucauugcugguggaaucaccauguugaucacugugguuuucugacggcgauggagcggcggaggacggcagugguagaagca
	.((((((((((((.......))))))).)))))(((((...((((((((..(((((.((.((..((((((((..((((..(((((((.....)).))))).))))..))))))))..)).)).)))))..)))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig323.1034.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.86	MeanVal:	0.447502222222222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggguuuuuccccccgugaggggggggaaa
            +++++--+++++++++----++++++++++
            +++++||+++++++++----++++++++++
    REV:    cccca--aaggggggccaaaccccccuuuu
	
	gggcggggguuuuuccccccgugaggggggggaaaaggguuuuccccccaaaccggggggaaaccccggaaaaaaaaauuggggaaaaaaggccccaaaagggccgggaaaccccaaaaaggcccggguguggggggguuuuuuuuuuuggaccccccccccccu
	((((.(((((..(((((((((....((((((((((....))))))))))....))))))))))))))...........((((((......(((((.....)))))......))))))....))))(((...((((((((((........))))))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig3242.482.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	-0.446661833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccccugggcccugccca----ccagcuucgacgucuucagauccgggcccaucgugaucgggu
            ++++++---++++-++++++||||++++++++--++++++++------+++-----++++++++++
            ++++++---++++-++++++----++++++++||++++++++--||||+++-||||++++++++++
    REV:    guugggcugucgguacggguauuaggucggag--gcggaaguag----ccga----cgcuggccca
	
	accaaaaguucaucaccaucagcagcgccacuuccugcugcgaagccacuccguacagccccugggcccugcccaccagcuucgacgucuucagauccgggcccaucgugaucgggucgucgaucaucgacacggauccgaacccggucgcagccgaugaaggcggaggcuggauuaugggcauggcugucggguugggggcgcuguagaugucgugccaguagaacuugaaguggc
	.(((.(((((((((((((((.((((((((.......(((....))).........((((((...((((.((((((((((((((..((((((((......(((.....((((((((((.((((.....)))).((....)).)))))))))).)))..))))))))))))))))....)))))).))))...))))))..)))))))).))))..)))...)).))))))....))).

##################################################

##################################################
>Contig3242.507.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	-0.698065333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccacuuc-----cugcugcgaagccac-uccguacagc-cccugggccc--------ugccca----ccagcuucgacgucuucagauccgggcccaucgugaucgggu
            ++++++++|||||++++++----++-++|++--++++++|++++-+++++||||||||++++++||||++++++++--++++++++------+++-----++++++++++
            ++++++++-----++++++--||++-++-++||++++++-++++-+++++--------++++++----++++++++||++++++++--||||+++-||||++++++++++
    REV:    cggugaaguucaagaugaccg--ugcuguag--augucgcggggguugggcugucgguacggguauuaggucggag--gcggaaguag----ccga----cgcuggccca
	
	cgccacuuccugcugcgaagccacuccguacagccccugggcccugcccaccagcuucgacgucuucagauccgggcccaucgugaucgggucgucgaucaucgacacggauccgaacccggucgcagccgaugaaggcggaggcuggauuaugggcauggcugucggguugggggcgcuguagaugucgugccaguagaacuugaaguggcu
	.((((((((((((((....((.((((..((((((((((.(((((((((((((((((((..((((((((......(((.....((((((((((.((((.....)))).((....)).)))))))))).)))..))))))))))))))))....))))))........))))).)))).)))))))).)).))..)))))).....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3242.507.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	0.187915333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccacuuc-----cugcugcgaagccacuccguacagc-cccugggccc--------ugccca----ccagcuucgacgucuucagauccgggcccaucgugaucgggu
            ++++++++|||||++++++----++-++----++++++|++++-+++++||||||||++++++||||++++++++--++++++++------+++-----++++++++++
            ++++++++-----++++++--||++-++---|++++++-++++-+++++--------++++++----++++++++||++++++++--||||+++-||||++++++++++
    REV:    cggugaaguucaagaugaccg--ugcuguag-augucgcggggguugggcugucgguacggguauuaggucggag--gcggaaguag----ccga----cgcuggccca
	
	cgccacuuccugcugcgaagccacuccguacagccccugggcccugcccaccagcuucgacgucuucagauccgggcccaucgugaucgggucgucgaucaucgacacggauccgaacccggucgcagccgaugaaggcggaggcuggauuaugggcauggcugucggguugggggcgcuguagaugucgugccaguagaacuugaaguggcu
	.((((((((((((((....((.((....((((((((((.(((((((((((((((((((..((((((((......(((.....((((((((((.((((.....)))).((....)).)))))))))).)))..))))))))))))))))....))))))........))))).)))).))))))...)).))..)))))).....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3242.523.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	-0.446661833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagccccugggcccugccca----ccagcuucgacgucuucagauccgggcccaucgugaucgggu
            ++++++---++++-++++++||||++++++++--++++++++------+++-----++++++++++
            ++++++---++++-++++++----++++++++||++++++++--||||+++-||||++++++++++
    REV:    guugggcugucgguacggguauuaggucggag--gcggaaguag----ccga----cgcuggccca
	
	gaagccacuccguacagccccugggcccugcccaccagcuucgacgucuucagauccgggcccaucgugaucgggucgucgaucaucgacacggauccgaacccggucgcagccgaugaaggcggaggcuggauuaugggcauggcugucggguugggggcgcuguagaugucgugccaguagaacuugaaguggcuua
	.((((((((.((..((((((...((((.((((((((((((((..((((((((......(((.....((((((((((.((((.....)))).((....)).)))))))))).)))..))))))))))))))))....)))))).))))...))))))..(((((..........))))).........)).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3255.437.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-1.81078133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuuuggucagcugg---agcugggugaacc
            +++++++++++--++|||++++-++++++++
            +++++++++++-|++---++++-++++++++
    REV:    cgaggcuagucc-ccagguugggucauuugg
	
	gcuuuggucagcuggagcugggugaaccacuggguuuacuggguuggaccccugaucggagcu
	(((((((((((..((((((.((((((((....)))))))).))))...)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3303.262.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.168492	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccggcgucgccgucgccguaaaagcguuggugaauauggcugccuccggcgaguuugg
            ++++++-++++++-++++-----+++++++++-------+++++++--+++---+++++
            ++++++|++++++-++++|||||+++++++++-||||||+++++++--+++--|+++++
    REV:    cggucg-agcgguugcgg-----ucgcaaucga------ugacggguccugag-gaacc
	
	agagccggcgacaaaaucaggucgguguuuggacccaccggagcucccuccugggagcggcgucgcugaugucgauguagccggcgucgccgucgccguaaaagcguuggugaauauggcugccuccggcgaguuuggagcuaagccaaggaguccugggcaguagcuaacgcuggcguuggcgagcuggcaaguggaagggagcugaaucaacuuagccuccugcacgccgaggcucc
	.(((((.(((((.........((((((........)))))).((((((....))))))...))))).....(((.....((((((.((((((.((((.....(((((((((.......(((((((..(((...(((((.......)))))..)))..))))))).))))))))))))).))))))))))))..(((..(((..(((((......)))))..))).)))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3303.262.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.168492	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccggcgucgccgucgccguaaaagcguuggugaauauggcugccuccggcgaguuugg
            ++++++-++++++-++++-----+++++++++-------+++++++--+++---+++++
            ++++++|++++++-++++|||||+++++++++-||||||+++++++--+++--|+++++
    REV:    cggucg-agcgguugcgg-----ucgcaaucga------ugacggguccugag-gaacc
	
	agagccggcgacaaaaucaggucgguguuuggacccaccggagcucccuccugggagcggcgucgcugaugucgauguagccggcgucgccgucgccguaaaagcguuggugaauauggcugccuccggcgaguuuggagcuaagccaaggaguccugggcaguagcuaacgcuggcguuggcgagcuggcaaguggaagggagcugaaucaacuuagccuccugcacgccgaggcucc
	.(((((.(((((.......(((.(((......))).)))...((((((....))))))...))))).....(((.....((((((.((((((.((((.....(((((((((.......(((((((..(((...(((((.......)))))..)))..))))))).))))))))))))).))))))))))))..(((..(((..(((((......)))))..))).)))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3303.292.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.168492	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccggcgucgccgucgccguaaaagcguuggugaauauggcugccuccggcgaguuugg
            ++++++-++++++-++++-----+++++++++-------+++++++--+++---+++++
            ++++++|++++++-++++|||||+++++++++-||||||+++++++--+++--|+++++
    REV:    cggucg-agcgguugcgg-----ucgcaaucga------ugacggguccugag-gaacc
	
	ggacccaccggagcucccuccugggagcggcgucgcugaugucgauguagccggcgucgccgucgccguaaaagcguuggugaauauggcugccuccggcgaguuuggagcuaagccaaggaguccugggcaguagcuaacgcuggcguuggcgagcuggcaaguggaagggagcugaaucaacuuagccuccugcacgccgaggcucc
	(((.((..(((.((((((....)))))).((((((.......)))))).((((((.((((((.((((.....(((((((((.......(((((((..(((...(((((.......)))))..)))..))))))).))))))))))))).))))))))))))..(((..(((..(((((......)))))..))).))).))).)).)))

##################################################

##################################################
>Contig3303.300.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-0.867204	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgauguagccggcgucgccgucgccguaaaagcguuggugaauauggcugccuccggcgaguuugg
            ++-++---++++++-++++++-++++-----+++++++++-------+++++++--+++---+++++
            ++-++--|++++++|++++++-++++|||||+++++++++-||||||+++++++--+++--|+++++
    REV:    aggugaa-cggucg-agcgguugcgg-----ucgcaaucga------ugacggguccugag-gaacc
	
	cggagcucccuccugggagcggcgucgcugaugucgauguagccggcgucgccgucgccguaaaagcguuggugaauauggcugccuccggcgaguuuggagcuaagccaaggaguccugggcaguagcuaacgcuggcguuggcgagcuggcaaguggaagggagcugaaucaacuuagccuccugcacgccgaggcucc
	.(((((((((....)))..((((((.((.....((.((...((((((.((((((.((((.....(((((((((.......(((((((..(((...(((((.......)))))..)))..))))))).))))))))))))).))))))))))))..)).)).((..(((((......)))))..)).)))))))).))))))

##################################################

##################################################
>Contig3303.315.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-0.867204	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgauguagccggcgucgccgucgccguaaaagcguuggugaauauggcugccuccggcgaguuugg
            ++-++---++++++-++++++-++++-----+++++++++-------+++++++--+++---+++++
            ++-++--|++++++|++++++-++++|||||+++++++++-||||||+++++++--+++--|+++++
    REV:    aggugaa-cggucg-agcgguugcgg-----ucgcaaucga------ugacggguccugag-gaacc
	
	ggagcggcgucgcugaugucgauguagccggcgucgccgucgccguaaaagcguuggugaauauggcugccuccggcgaguuuggagcuaagccaaggaguccugggcaguagcuaacgcuggcguuggcgagcuggcaaguggaagggagcugaaucaacuuagccuccugcacgccgaggcucc
	((((((((((.((.....((.((...((((((.((((((.((((.....(((((((((.......(((((((..(((...(((((.......)))))..)))..))))))).))))))))))))).))))))))))))..)).)).((..(((((......)))))..)).)))))))...)))))

##################################################

##################################################
>Contig3303.318.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-0.867204	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgauguagccggcgucgccgucgccguaaaagcguuggugaauauggcugccuccggcgaguuugg
            ++-++---++++++-++++++-++++-----+++++++++-------+++++++--+++---+++++
            ++-++--|++++++|++++++-++++|||||+++++++++-||||||+++++++--+++--|+++++
    REV:    aggugaa-cggucg-agcgguugcgg-----ucgcaaucga------ugacggguccugag-gaacc
	
	gcggcgucgcugaugucgauguagccggcgucgccgucgccguaaaagcguuggugaauauggcugccuccggcgaguuuggagcuaagccaaggaguccugggcaguagcuaacgcuggcguuggcgagcuggcaaguggaagggagcugaaucaacuuagccuccugcacgccga
	.((((((.((.....((.((...((((((.((((((.((((.....(((((((((.......(((((((..(((...(((((.......)))))..)))..))))))).))))))))))))).))))))))))))..)).)).((..(((((......)))))..)).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3303.332.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.168492	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccggcgucgccgucgccguaaaagcguuggugaauauggcugccuccggcgaguuugg
            ++++++-++++++-++++-----+++++++++-------+++++++--+++---+++++
            ++++++|++++++-++++|||||+++++++++-||||||+++++++--+++--|+++++
    REV:    cggucg-agcgguugcgg-----ucgcaaucga------ugacggguccugag-gaacc
	
	gucgauguagccggcgucgccgucgccguaaaagcguuggugaauauggcugccuccggcgaguuuggagcuaagccaaggaguccugggcaguagcuaacgcuggcguuggcgagcuggcaaguggaagggagcugaaucaacuuagccuccugcacgccgaggcu
	(((......((((((.((((((.((((.....(((((((((.......(((((((..(((...(((((.......)))))..)))..))))))).))))))))))))).))))))))))))..(((..(((..(((((......)))))..))).))).....))).

##################################################

##################################################
>Contig3303.340.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.168492	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccggcgucgccgucgccguaaaagcguuggugaauauggcugccuccggcgaguuugg
            ++++++-++++++-++++-----+++++++++-------+++++++--+++---+++++
            ++++++|++++++-++++|||||+++++++++-||||||+++++++--+++--|+++++
    REV:    cggucg-agcgguugcgg-----ucgcaaucga------ugacggguccugag-gaacc
	
	agccggcgucgccgucgccguaaaagcguuggugaauauggcugccuccggcgaguuuggagcuaagccaaggaguccugggcaguagcuaacgcuggcguuggcgagcuggcaaguggaagggagcugaaucaacuuagccuccugcacgccgaggcu
	.((((((.((((((.((((.....(((((((((.......(((((((..(((...(((((.......)))))..)))..))))))).))))))))))))).))))))))))))..(((..(((..(((((......)))))..))).)))((....)).

##################################################

##################################################
>Contig3303.646.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-1.45911183333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuggaucuccuug-cugcag-uccuucgccagauugucgucggagccuuca
            ++++----+++++++|++++--|+++++++++-----+++++----+++-+++
            ++++||||+++++++-++++---+++++++++|||||+++++----+++-+++
    REV:    ggag----gaggaguagacggaaagggagugg-----cggcgaaggcggcagu
	
	cccuuggaucuccuugcugcaguccuucgccagauugucgucggagccuucaugagugacggcggaagcggcggugagggaaaggcagaugaggaggagga
	.((((....(((((((((((..(((((((((.....(((((....(((.(((....))).)))....))))))))))))))...)))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3303.653.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	-1.96265333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuccuug-cugcag-uccuucgccagauugucgucggagccuuca
            ++++++++|++++--|+++++++++-----+++++----+++-+++
            ++++++++-++++---+++++++++|||||+++++----+++-+++
    REV:    ggaggaguagacggaaagggagugg-----cggcgaaggcggcagu
	
	aucuccuugcugcaguccuucgccagauugucgucggagccuucaugagugacggcggaagcggcggugagggaaaggcagaugaggaggaggaaacuaguggguuuca
	.((((((((((((..(((((((((.....(((((....(((.(((....))).)))....))))))))))))))...)))).))))))))..((((((....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig3322.321.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	-3.481166	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agccagcuucugu-----ugccgccacaguug
            ++++-++++++++|||||++++++++++++++
            ++++-++++++++-----++++++++++++++
    REV:    ucggccgaggacaugaccgcgguggugucgac
	
	agcugaagccgagaagguugaggagccagcuucuguugccgccacaguugaggaagaggcgccggaagcggaagcugcagccgagccggccguugcugaggagccagcuguugcuccagcugaagaaccaguugcagcagcugugguggcgccaguacaggagccggcugaagagacagc
	.((((.((((.....))))....((((.((((((((((((((((((((((.((....(((..(((.(((....)))....))).)))..))..(((...(((((........))))).((((......)))).))).)))))))))))))).....)))))))).)))).......))))

##################################################

##################################################
>Contig3322.326.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	-3.481166	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agccagcuucugu-----ugccgccacaguug
            ++++-++++++++|||||++++++++++++++
            ++++-++++++++-----++++++++++++++
    REV:    ucggccgaggacaugaccgcgguggugucgac
	
	aagccgagaagguugaggagccagcuucuguugccgccacaguugaggaagaggcgccggaagcggaagcugcagccgagccggccguugcugaggagccagcuguugcuccagcugaagaaccaguugcagcagcugugguggcgccaguacaggagccggcug
	.((((.....))))....((((.((((((((((((((((((((((.((....(((..(((.(((....)))....))).)))..))..(((...(((((........))))).((((......)))).))).)))))))))))))).....)))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig3322.337.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-1.657182	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guugagg-agccagcuucugu-----ugccgccacaguug
            +++----|++++-++++++++|||||++++++++++++++
            +++-----++++-++++++++-----++++++++++++++
    REV:    cagagaagucggccgaggacaugaccgcgguggugucgac
	
	guugaggagccagcuucuguugccgccacaguugaggaagaggcgccggaagcggaagcugcagccgagccggccguugcugaggagccagcuguugcuccagcugaagaaccaguugcagcagcugugguggcgccaguacaggagccggcugaagagaca
	(((....((((.((((((((((((((((((((((.((....(((..(((.(((....)))....))).)))..))..(((...(((((........))))).((((......)))).))).)))))))))))))).....)))))))).)))).....))).

##################################################

##################################################
>Contig3322.343.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	-3.481166	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agccagcuucugu-----ugccgccacaguug
            ++++-++++++++|||||++++++++++++++
            ++++-++++++++-----++++++++++++++
    REV:    ucggccgaggacaugaccgcgguggugucgac
	
	gagccagcuucuguugccgccacaguugaggaagaggcgccggaagcggaagcugcagccgagccggccguugcugaggagccagcuguugcuccagcugaagaaccaguugcagcagcugugguggcgccaguacaggagccggcug
	.((((.((((((((((((((((((((((.((....(((..(((.(((....)))....))).)))..))..(((...(((((........))))).((((......)))).))).)))))))))))))).....)))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig3329.1072.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	-1.7577	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccuccccccccccaauga---acccccccc
            ++++++++++++++--+++|||++-++++++
            ++++++++++++++--+++---++-++++++
    REV:    agggggggggggggcggcucugugcgggggg
	
	cgcgccgaaaggggccgaauuuccccggggcuuuugucccgggccccccccaaaagaaaaaucuuucuauaaaaugauuugguuaaaaaaaaaauuuuugggggccccccuuuccuccccccccccaaugaaccccccccucccccccggggggcgugucucggcggggggggggggga
	.((.((....)).))........((((((((....))))))))...((((((((((..(((((............)))))..............))))))))))........((((((((((((((..(((((.((((((........)))))).))...)))..))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig3329.1078.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	-1.753314	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuccccccccccaauga---acccccccc
            +++++++++++++--+++|||++-++++++
            +++++++++++++--+++---++-++++++
    REV:    gggggggggggggcggcucugugcgggggg
	
	gaaaggggccgaauuuccccggggcuuuugucccgggccccccccaaaagaaaaaucuuucuauaaaaugauuugguuaaaaaaaaaauuuuugggggccccccuuuccuccccccccccaaugaaccccccccucccccccggggggcgugucucggcggggggggggggga
	.(((((((.........((((((((....))))))))...((((((((((..(((((............)))))..............))))))))))..)))))))(((((((((((((..(((((.((((((........)))))).))...)))..))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3329.1094.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	-1.7577	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccuccccccccccaauga---acccccccc
            ++++++++++++++--+++|||++-++++++
            ++++++++++++++--+++---++-++++++
    REV:    agggggggggggggcggcucugugcgggggg
	
	ccccggggcuuuugucccgggccccccccaaaagaaaaaucuuucuauaaaaugauuugguuaaaaaaaaaauuuuugggggccccccuuuccuccccccccccaaugaaccccccccucccccccggggggcgugucucggcggggggggggggga
	.((((((((....))))))))...((((((((((..(((((............)))))..............))))))))))........((((((((((((((..(((((.((((((........)))))).))...)))..))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig3329.1097.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	-1.7577	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccuccccccccccaauga---acccccccc
            ++++++++++++++--+++|||++-++++++
            ++++++++++++++--+++---++-++++++
    REV:    agggggggggggggcggcucugugcgggggg
	
	cggggcuuuugucccgggccccccccaaaagaaaaaucuuucuauaaaaugauuugguuaaaaaaaaaauuuuugggggccccccuuuccuccccccccccaaugaaccccccccucccccccggggggcgugucucggcggggggggggggga
	.(((((....)))))((((((((.((((((((((....))))).........)))))...(((((....))))))))))))).....((((((((((((((..(((((.((((((........)))))).))...)))..))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig3329.1097.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	-1.7577	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccuccccccccccaauga---acccccccc
            ++++++++++++++--+++|||++-++++++
            ++++++++++++++--+++---++-++++++
    REV:    agggggggggggggcggcucugugcgggggg
	
	cggggcuuuugucccgggccccccccaaaagaaaaaucuuucuauaaaaugauuugguuaaaaaaaaaauuuuugggggccccccuuuccuccccccccccaaugaaccccccccucccccccggggggcgugucucggcggggggggggggga
	.(((((....)))))((((((((......(((((....)))))..(((((..(((........)))..))))).)))))))).....((((((((((((((..(((((.((((((........)))))).))...)))..))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig3329.1111.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	-1.7577	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccuccccccccccaauga---acccccccc
            ++++++++++++++--+++|||++-++++++
            ++++++++++++++--+++---++-++++++
    REV:    agggggggggggggcggcucugugcgggggg
	
	cgggccccccccaaaagaaaaaucuuucuauaaaaugauuugguuaaaaaaaaaauuuuugggggccccccuuuccuccccccccccaaugaaccccccccucccccccggggggcgugucucggcggggggggggggga
	.((((((((.((((((((((....))))).........)))))...(((((....))))))))))))).....((((((((((((((..(((((.((((((........)))))).))...)))..))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig3329.1111.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	-1.7577	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccuccccccccccaauga---acccccccc
            ++++++++++++++--+++|||++-++++++
            ++++++++++++++--+++---++-++++++
    REV:    agggggggggggggcggcucugugcgggggg
	
	cgggccccccccaaaagaaaaaucuuucuauaaaaugauuugguuaaaaaaaaaauuuuugggggccccccuuuccuccccccccccaaugaaccccccccucccccccggggggcgugucucggcggggggggggggga
	.((((((((......(((((....)))))..(((((..(((........)))..))))).)))))))).....((((((((((((((..(((((.((((((........)))))).))...)))..))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig3329.1120.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	-1.54743066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccuccccccccccaauga---acccccccc
            ++++++++++++++++--+++|||++-++++++
            ++++++++++++++++--+++---++-++++++
    REV:    agagggggggggggggcggcucugugcgggggg
	
	cccaaaagaaaaaucuuucuauaaaaugauuugguuaaaaaaaaaauuuuugggggccccccuuuccuccccccccccaaugaaccccccccucccccccggggggcgugucucggcgggggggggggggagaaacaaaagcccccccccuaauauaaggggggagagacuccuaucgggggggcggccccuc
	.((((((((((....))))).........))))).................(((((((....((((((((((((((((..(((((.((((((........)))))).))...)))..)))))))))))))))).......(((((((((((......))).(((((...)))))...))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3329.1125.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	-1.54743066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccuccccccccccaauga---acccccccc
            ++++++++++++++++--+++|||++-++++++
            ++++++++++++++++--+++---++-++++++
    REV:    agagggggggggggggcggcucugugcgggggg
	
	aagaaaaaucuuucuauaaaaugauuugguuaaaaaaaaaauuuuugggggccccccuuuccuccccccccccaaugaaccccccccucccccccggggggcgugucucggcgggggggggggggagaaacaaaagcccccccccuaauauaaggggggagagacuccuaucgggggggcggccccuc
	.(((((....)))))...............................(((((((....((((((((((((((((..(((((.((((((........)))))).))...)))..)))))))))))))))).......(((((((((((......))).(((((...)))))...))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3329.1132.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	-1.54743066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccuccccccccccaauga---acccccccc
            ++++++++++++++++--+++|||++-++++++
            ++++++++++++++++--+++---++-++++++
    REV:    agagggggggggggggcggcucugugcgggggg
	
	aucuuucuauaaaaugauuugguuaaaaaaaaaauuuuugggggccccccuuuccuccccccccccaaugaaccccccccucccccccggggggcgugucucggcgggggggggggggagaaacaaaagcccccccccuaauauaaggggggagagacuccuaucgggggggcggccccuccccccu
	.......................................(((((((....((((((((((((((((..(((((.((((((........)))))).))...)))..)))))))))))))))).......(((((((((((......))).(((((...)))))...))))))))))))))).......

##################################################

##################################################
>Contig3329.1170.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	-1.54743066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccuccccccccccaauga---acccccccc
            ++++++++++++++++--+++|||++-++++++
            ++++++++++++++++--+++---++-++++++
    REV:    agagggggggggggggcggcucugugcgggggg
	
	ugggggccccccuuuccuccccccccccaaugaaccccccccucccccccggggggcgugucucggcgggggggggggggagaaacaaaagcccccccccuaauauaaggggggagagacuccuaucgggggggcggccccuc
	.(((((((....((((((((((((((((..(((((.((((((........)))))).))...)))..)))))))))))))))).......(((((((((((......))).(((((...)))))...))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3329.1181.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	-1.54743066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccuccccccccccaauga---acccccccc
            ++++++++++++++++--+++|||++-++++++
            ++++++++++++++++--+++---++-++++++
    REV:    agagggggggggggggcggcucugugcgggggg
	
	cuuuccuccccccccccaaugaaccccccccucccccccggggggcgugucucggcgggggggggggggagaaacaaaagcccccccccuaauauaaggggggagagacuccuaucgggggggcggccccuccccccu
	.((((((((((((((((..(((((.((((((........)))))).))...)))..))))))))))))))))...........(((((((......))))))).............(((((((.......))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3347.378.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.28	MeanVal:	3.917683	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggauccacuuuguugcaaaccacu--ucucuccc-ucuauaacgggg
            ++---+++++++++-+++-+++++++||+++--++-|+++---++++++
            ++-||+++++++++-+++|+++++++--+++--++--+++--|++++++
    REV:    cag--aggugggacuacg-uuggugacuagguuggucagacg-ugcccu
	
	acguggauccacuuuguugcaaaccacuucucucccucuauaacggggcaacucccgugcagacugguuggaucagugguugcaucaggguggagacuga
	..((...(((((((((.(((.((((((((((..((.(((...((((((....))))))..)))..))..)))..)))))))))).))))))))).))...

##################################################

##################################################
>Contig3349.600.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	1.80898333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuccuuuuggaggggaac--gaugg--cc
            +++++++++++++--++++||++++-||++
            +++++++++++++--++++--++++---++
    REV:    ggaggaaaacuucuuuuuggacuacuaagg
	
	ugccuccucugaaacuggcucagcuuccuuuuggaggggaacgauggccuuggaggaaucaucagguuuuucuucaaaaggaggaguuggaauuacggauuucuccucagcaacauccuuuggaggcucuucagcggccgggggagguu
	.(((((((((......(((....(((((((((((((..((((((((.((.....))...))))..))))..))))))))))))).((((((.....(((....)))..(((....(((...))).))).)))))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3370.266.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	5.241156	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auaagcug---gugcaaaccccguuguugcauaaccuccauaa----gcuccc
            ++++++++|||+++---++++++--+++-+++++-+++++++-||||++++++
            ++++++++---+++--|++++++-|+++|+++++-+++++++-----++++++
    REV:    uguucgacauauaccg-uggggcu-cag-guguuagagguaugcggaugaggg
	
	ucaucuucagucaugaucaugucugucuucuucgucuauuucaguaguaagccugcugaugauaagcuggugcaaaccccguuguugcauaaccuccauaagcucccggugguggguaauucauuguauaugauccgggaaucggaugguggacugguuccggggaguaggcguauggagauuguggacucggggugccauauacagcuuguggugguggugguggagaugc
	.((((((((.((((.(((((....................(((((((.....)))))))..(((((((((((...((((((..(((.(((((.(((((((.((((((.......((....((((.....)))).)).((((((((........)))))))).)))))).....))))))).)))))))).))))))..)))...)))))))).))))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3370.289.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	5.241156	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auaagcug---gugcaaaccccguuguugcauaaccuccauaa----gcuccc
            ++++++++|||+++---++++++--+++-+++++-+++++++-||||++++++
            ++++++++---+++--|++++++-|+++|+++++-+++++++-----++++++
    REV:    uguucgacauauaccg-uggggcu-cag-guguuagagguaugcggaugaggg
	
	ugucuucuucgucuauuucaguaguaagccugcugaugauaagcuggugcaaaccccguuguugcauaaccuccauaagcucccggugguggguaauucauuguauaugauccgggaaucggaugguggacugguuccggggaguaggcguauggagauuguggacucggggugccauauacagcuuguggugguggugguggagaug
	.((((((.(((.((((((((((((.....)))))))..(((((((((((...((((((..(((.(((((.(((((((.((((((.......((....((((.....)))).)).((((((((........)))))))).)))))).....))))))).)))))))).))))))..)))...))))))))...)))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig3370.293.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	5.241156	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auaagcug---gugcaaaccccguuguugcauaaccuccauaa----gcuccc
            ++++++++|||+++---++++++--+++-+++++-+++++++-||||++++++
            ++++++++---+++--|++++++-|+++|+++++-+++++++-----++++++
    REV:    uguucgacauauaccg-uggggcu-cag-guguuagagguaugcggaugaggg
	
	uucuucgucuauuucaguaguaagccugcugaugauaagcuggugcaaaccccguuguugcauaaccuccauaagcucccggugguggguaauucauuguauaugauccgggaaucggaugguggacugguuccggggaguaggcguauggagauuguggacucggggugccauauacagcuuguggugguggugguggagau
	.((((((.((((((((((((.....)))))))..(((((((((((...((((((..(((.(((((.(((((((.((((((.......((....((((.....)))).)).((((((((........)))))))).)))))).....))))))).)))))))).))))))..)))...))))))))......))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3370.315.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	3.8126605	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccugcugaugauaagcug---gugcaaaccccguuguugcauaaccuccauaa----gcuccc
            +++-+++-++-++++++++|||+++---++++++--+++-+++++-+++++++-||||++++++
            +++|+++|++-++++++++---+++--|++++++-|+++|+++++-+++++++-----++++++
    REV:    ugg-ugg-ugguguucgacauauaccg-uggggcu-cag-guguuagagguaugcggaugaggg
	
	agccugcugaugauaagcuggugcaaaccccguuguugcauaaccuccauaagcucccggugguggguaauucauuguauaugauccgggaaucggaugguggacugguuccggggaguaggcguauggagauuguggacucggggugccauauacagcuuguggugguggug
	.(((.(((.((.(((((((((((...((((((..(((.(((((.(((((((.((((((.......((....((((.....)))).)).((((((((........)))))))).)))))).....))))))).)))))))).))))))..)))...)))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3382.636.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.0581303333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaa-cccuuugau----ugccaccucacgg-aaguuggu-cuu----aguguuggag
            ++++|+++++++++||||++++++++---++|+++-++++|++-||||++++--++++
            ++++-+++++++++----++++++++|||++-+++-++++-++-----++++--++++
    REV:    ucuugggggagcugaacgacggugga---ucauucuacuaugaucuacucaccuucuc
	
	cagaacccuuugauugccaccucacggaaguuggucuuaguguuggaguacagccucuuccacucaucuaguaucaucuuacuagguggcagcaagucgaggggguucuu
	.(((((((((((((((((((((...(((((.((((((.((((..((((......))))..)))).....)).)))).))).))))))))))....))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig3382.640.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.0501433333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuugau----ugccaccucacgg-aaguuggu-cuu----aguguuggag
            +++++++++||||++++++++---++|+++-++++|++-||||++++--++++
            +++++++++----++++++++|||++-+++-++++-++-----++++--++++
    REV:    ggggagcugaacgacggugga---ucauucuacuaugaucuacucaccuucuc
	
	acccuuugauugccaccucacggaaguuggucuuaguguuggaguacagccucuuccacucaucuaguaucaucuuacuagguggcagcaagucgaggggg
	.(((((((((((((((((...(((((.((((((.((((..((((......))))..)))).....)).)))).))).))))))))))....))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3382.640.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	8.63656499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuugau----ugccaccucacggaaguuggu-cuu----aguguuggag
            +++++++++||||++++++++-----+++-++++|++-||||++++--++++
            +++++++++----++++++++---||+++-++++-++-----++++--++++
    REV:    ggggagcugaacgacgguggauca--uucuacuaugaucuacucaccuucuc
	
	acccuuugauugccaccucacggaaguuggucuuaguguuggaguacagccucuuccacucaucuaguaucaucuuacuagguggcagcaagucgaggggg
	.(((((((((((((((((.....(((.((((((.((((..((((......))))..)))).....)).)))).)))...))))))))....))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3416.576.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0.571056999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuuuccuuucagc-uuguugaagau----cc
            ++++++--++++++|++++++++++-||||++
            ++++++||++++++-++++++++++-----++
    REV:    ugaaag--agguugugacaacuucucuuccgg
	
	ggcuuuccuuucagcuuguugaagauccauuuggccuucucuucaacaguguuggagaaaguagagaugucaucgcugauauuggugaguuccuccuuggcuuucuuggagauccaugaauugccgagcuucaagcugccaacuuuagugagugccuucucc
	.((((((..((((((((((((((((.((....)).....)))))))))).)))))))))))).((((.((..(((((((..(((((.((((....((((((.(((.(((....))).)))..)))))).....)))))))))..)))))))..))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig345.1214.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-0.799614833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcac-----ccccgucgccucgggcccuuucgcggggggcggggaga-gc-gccccc----------------------ccccu
            ++++|||||++++-++-++++---+++----++++++++--++++++|++|++++++||||||||||||||||||||||+++++
            ++++-----++++-++-++++-||+++-|||++++++++--++++++-++-++++++----------------------+++++
    REV:    cguguaaaagggggggggggga--gggc---cgccccuuuuuuuucuccgccgggggcuuuuuaaaaaauuuaaugcgaggggg
	
	gcacccccgucgccucgggcccuuucgcggggggcggggagagcgcccccccccuaaaagggggagcguaauuuaaaaaauuuuucgggggccgccucuuuuuuuuccccgccgggaggggggggggggaaaaugugcguuuuuuuucccccccaaaaaaauaagggggggggagaaaaaaa
	((((((((.((.((((...(((....((((((((..(((((((((((((((((((....)))))......................)))))).)).))))))..)))))))).))).)))).)).)))).....)))).(((((((((((((((............))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig345.1214.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	-0.757661666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcac-----ccccgucgccucgggcccuuucgcggggggcggggaga-gc-gccccc
            ++++|||||++++-++-++++---+++----++++++++--++++++|++|++++++
            ++++-----++++-++-++++-||+++-|||++++++++--++++++-++-++++++
    REV:    cguguaaaagggggggggggga--gggc---cgccccuuuuuuuucuccgccggggg
	
	gcacccccgucgccucgggcccuuucgcggggggcggggagagcgcccccccccuaaaagggggagcguaauuuaaaaaauuuuucgggggccgccucuuuuuuuuccccgccgggaggggggggggggaaaaugugcguuuuuuuucccccccaaaaaaauaagggggggggagaaaaaaa
	((((((((.((.((((...(((....((((((((..(((((((((((((((((((....))))).....((((.....))))....)))))).)).))))))..)))))))).))).)))).)).)))).....)))).(((((((((((((((............))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3472.899.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	0.924462666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaa-aaaaagcccccaaaagcccgggaccc
            +++|+++++++++++++++++---++-+++
            +++-+++++++++++++++++|||++|+++
    REV:    auucuuuuuuggggguuuucg---cc-ggg
	
	uuuuucccccgaaggggggaaaacggguuuccccaaaaacggggaaaaccccgaaaaaaaauuguaaaaaaagcccccaaaagcccgggacccaaaaagggccgcuuuuggggguuuuuucuuaagcccccccccccccagcccccccaaaaaaaaggggggga
	.(((((((((....)))))))))(((((((((((......)))))))..))))...........((((((((((((((((((((...((.(((.....)))))))))))))))))))))).))).................(((((((........))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3472.911.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	0.924462666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaa-aaaaagcccccaaaagcccgggaccc
            +++|+++++++++++++++++---++-+++
            +++-+++++++++++++++++|||++|+++
    REV:    auucuuuuuuggggguuuucg---cc-ggg
	
	aggggggaaaacggguuuccccaaaaacggggaaaaccccgaaaaaaaauuguaaaaaaagcccccaaaagcccgggacccaaaaagggccgcuuuuggggguuuuuucuuaagcccccccccccccagcccccccaaaaaaaaggggggga
	.((((((....(((((((((((......)))))))..))))...........((((((((((((((((((((...((.(((.....)))))))))))))))))))))).))).........))))))..(((((((........))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3472.921.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	0.924462666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaa-aaaaagcccccaaaagcccgggaccc
            +++|+++++++++++++++++---++-+++
            +++-+++++++++++++++++|||++|+++
    REV:    auucuuuuuuggggguuuucg---cc-ggg
	
	acggguuuccccaaaaacggggaaaaccccgaaaaaaaauuguaaaaaaagcccccaaaagcccgggacccaaaaagggccgcuuuuggggguuuuuucuuaagcccccccccccccagcccccccaaaaaaaaggggggga
	.(((((((((((......)))))))..))))...........((((((((((((((((((((...((.(((.....)))))))))))))))))))))).))).................(((((((........))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3472.937.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	0.924462666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaa-aaaaagcccccaaaagcccgggaccc
            +++|+++++++++++++++++---++-+++
            +++-+++++++++++++++++|||++|+++
    REV:    auucuuuuuuggggguuuucg---cc-ggg
	
	acggggaaaaccccgaaaaaaaauuguaaaaaaagcccccaaaagcccgggacccaaaaagggccgcuuuuggggguuuuuucuuaagcccccccccccccagcccccccaaaaaaaaggggggga
	.(((((....)))))...........((((((((((((((((((((...((.(((.....)))))))))))))))))))))).))).................(((((((........))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3489.388.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	1.492403	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcucugaagugguagacuuuaccaguguugug
            ++++-++-++++++++++-----+++++++++
            ++++-++|++++++++++----|+++++++++
    REV:    ugggucu-cgccgucugacuac-uuacaauac
	
	ugcucugaagugguagacuuuaccaguguuguguauuuuggucaucauaacauucaucagucugccgcucugggucacauaggauauccauugcauuugugggugugcuc
	.((((.((.((((((((((.....(((((((((............)))))))))....)))))))))))).)))).....((.((((((((.......)))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig3531.546.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-0.380435333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccug---------agcagagaacgag------gcgucugaugcccgccucgagaucagagc
            ++++|||||||||+++++---+++++||||||++++++++++--------+++++++++++
            ++++---------+++++---+++++------++++++++++-|||||||+++++++++++
    REV:    ggaccuaaacuguucgucccaugcucuaaguucgcagacuauu-------uucuagucuug
	
	uccugagcagagaacgaggcgucugaugcccgccucgagaucagagcguucguucugaucuuuuaucagacgcuugaaucucguacccugcuugucaaauccaggg
	.(((((((((...(((((((((((((((........(((((((((((....))))))))))).))))))))))......)))))...))))).........)))).

##################################################

##################################################
>Contig3531.549.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-0.494681333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagcagagaacgag------gcgucugaugcccgccucgagaucagagc
            ++++++---+++++||||||++++++++++--------+++++++++++
            ++++++---+++++------++++++++++-|||||||+++++++++++
    REV:    uucgucccaugcucuaaguucgcagacuauu-------uucuagucuug
	
	ugagcagagaacgaggcgucugaugcccgccucgagaucagagcguucguucugaucuuuuaucagacgcuugaaucucguacccugcuug
	.((((((...(((((((((((((((........(((((((((((....))))))))))).))))))))))......)))))...)))))).

##################################################

##################################################
>Contig3531.554.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.04042	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaacgaggcgucugaugcccgccucgagaucagagc
            ++++---++++++++++++--------+++++++++++
            ++++---++++++++++++-|||||||+++++++++++
    REV:    cucuaaguucgcagacuauu-------uucuagucuug
	
	agagaacgaggcgucugaugcccgccucgagaucagagcguucguucugaucuuuuaucagacgcuugaaucucguacccugcuugucaaauccaggg
	.((((...((((((((((((........(((((((((((....))))))))))).))))))))))))...))))...(((((...........)))))

##################################################

##################################################
>Contig3531.554.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.04042	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaacgaggcgucugaugcccgccucgagaucagagc
            ++++---++++++++++++--------+++++++++++
            ++++---++++++++++++-|||||||+++++++++++
    REV:    cucuaaguucgcagacuauu-------uucuagucuug
	
	agagaacgaggcgucugaugcccgccucgagaucagagcguucguucugaucuuuuaucagacgcuugaaucucguacccugcuugucaaauccaggg
	.((((...((((((((((((........(((((((((((....))))))))))).))))))))))))...))))...(((((.((....))..)))))

##################################################

##################################################
>Contig3531.558.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-1.60522666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgag------gcgucugaugcccgccucgagaucagagc
            +++++||||||++++++++++--------+++++++++++
            +++++------++++++++++-|||||||+++++++++++
    REV:    ugcucuaaguucgcagacuauu-------uucuagucuug
	
	aacgaggcgucugaugcccgccucgagaucagagcguucguucugaucuuuuaucagacgcuugaaucucguacccugcuugucaaauccaggg
	.(((((((((((((((........(((((((((((....))))))))))).))))))))))......))))).(((((...........)))))

##################################################

##################################################
>Contig3531.558.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-1.60522666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgag------gcgucugaugcccgccucgagaucagagc
            +++++||||||++++++++++--------+++++++++++
            +++++------++++++++++-|||||||+++++++++++
    REV:    ugcucuaaguucgcagacuauu-------uucuagucuug
	
	aacgaggcgucugaugcccgccucgagaucagagcguucguucugaucuuuuaucagacgcuugaaucucguacccugcuugucaaauccaggg
	.(((((((((((((((........(((((((((((....))))))))))).))))))))))......))))).(((((.((....))..)))))

##################################################

##################################################
>Contig3531.561.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.07	MeanVal:	-1.06393833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggcgucugaugcccgccucgagaucagagc
            ++++++++++++--------+++++++++++
            ++++++++++++-|||||||+++++++++++
    REV:    uucgcagacuauu-------uucuagucuug
	
	gaggcgucugaugcccgccucgagaucagagcguucguucugaucuuuuaucagacgcuugaaucucguacccugcuugucaaauccaggg
	.((((((((((((........(((((((((((....))))))))))).))))))))))))..........(((((...........)))))

##################################################

##################################################
>Contig3531.561.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.07	MeanVal:	-1.06393833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggcgucugaugcccgccucgagaucagagc
            ++++++++++++--------+++++++++++
            ++++++++++++-|||||||+++++++++++
    REV:    uucgcagacuauu-------uucuagucuug
	
	gaggcgucugaugcccgccucgagaucagagcguucguucugaucuuuuaucagacgcuugaaucucguacccugcuugucaaauccaggg
	.((((((((((((........(((((((((((....))))))))))).))))))))))))..........(((((.((....))..)))))

##################################################

##################################################
>Contig3534.239.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	2.788336	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcucacuguuuuua-aguagugagga---uaggagggagguaauccgauuuugcac-cgag
            ++++--++++++++-|++-++++++++|||++---+++++++----+++--++++--|++++
            ++++--++++++++--++|++++++++---++---+++++++---|+++--++++---++++
    REV:    ucgaaggacaaggggcuc-ucgcuucucacguaugcuuuucacuu-gcuucaacggcuguuc
	
	aagcucacuguuuuuaaguagugaggauaggagggagguaauccgauuuugcaccgagcacacgagccuuggugucagggaagaacucagcuccaggaagcucggucacgucuccaucacucgcuacaccaaucggguagcggagcagauggccugggauaucgugcucgagcgacucgcucgaguacauaucccaguacuugucggcaacuucguucacuuuucguaugcacucuucgcucucggggaacaggaagcug
	.((((..((((((((.((.((((((((((...(((((((....(((..((((..((((....((((((((((.((..((......))..)).)))))..))))).........(((((.((((((((.((....)))))))).))..))))).(((((((((.(((((((((((...))))))))))))))))))))..))))...))))..)))...)))))))...))...))))))))))..))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig3534.245.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	1.853984	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguuuuua-aguagugagga---uaggagggagguaauccgauuuugcac-cgag
            ++++++++-|++-++++++++|||++---+++++++----+++--++++--|++++
            ++++++++--++|++++++++---++---+++++++---|+++--++++---++++
    REV:    gacaaggggcuc-ucgcuucucacguaugcuuuucacuu-gcuucaacggcuguuc
	
	acuguuuuuaaguagugaggauaggagggagguaauccgauuuugcaccgagcacacgagccuuggugucagggaagaacucagcuccaggaagcucggucacgucuccaucacucgcuacaccaaucggguagcggagcagauggccugggauaucgugcucgagcgacucgcucgaguacauaucccaguacuugucggcaacuucguucacuuuucguaugcacucuucgcucucggggaacagg
	.((((((((.((.((((((((((...(((((((....(((..((((..((((....((((((((((.((..((......))..)).)))))..))))).........(((((.((((((((.((....)))))))).))..))))).(((((((((.(((((((((((...))))))))))))))))))))..))))...))))..)))...)))))))...))...))))))))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3537.929.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.14	MeanVal:	-1.322326	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuggggccgcguuccccccuccuugaaucccuggcc
            +++++++++---++++++++++++-----+++--+++
            +++++++++-||++++++++++++|||||+++--+++
    REV:    aaaccccgga--aggggggggggg-----gggguugg
	
	acgccacaaucccccccggcgggaaaauuccauaaaaggauggcaaaaaaaauuuggggccgcguuccccccuccuugaaucccuggccucuggugguugggggggggggggggaaggccccaaaaaagagguggaauuaaaaaaauauggccccguuuuuuucccccgggggggggagaggguuuuccccucaacaaggggagaaagcgg
	.(((.....((((((((((.(((((((..((((......)))).........(((((((((...((((((((((((.....(((..(((......)))..))))))))))))))).))))))))).....((.((...((......))...))))....))))))))))))))))).......(((((((((.....))))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig3537.931.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.14	MeanVal:	-1.322326	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuggggccgcguuccccccuccuugaaucccuggcc
            +++++++++---++++++++++++-----+++--+++
            +++++++++-||++++++++++++|||||+++--+++
    REV:    aaaccccgga--aggggggggggg-----gggguugg
	
	gccacaaucccccccggcgggaaaauuccauaaaaggauggcaaaaaaaauuuggggccgcguuccccccuccuugaaucccuggccucuggugguugggggggggggggggaaggccccaaaaaagagguggaauuaaaaaaauauggccccguuuuuuucccccgggggggggagaggguuuuccccucaacaaggggagaaagcggaaga
	(((....((((((((((.(((((((..((((......)))).........(((((((((...((((((((((((.....(((..(((......)))..))))))))))))))).))))))))).....((.((...((......))...))))....))))))))))))))))).....)))((((((((.....))))))))..........

##################################################

##################################################
>Contig3537.934.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.14	MeanVal:	-1.322326	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuggggccgcguuccccccuccuugaaucccuggcc
            +++++++++---++++++++++++-----+++--+++
            +++++++++-||++++++++++++|||||+++--+++
    REV:    aaaccccgga--aggggggggggg-----gggguugg
	
	acaaucccccccggcgggaaaauuccauaaaaggauggcaaaaaaaauuuggggccgcguuccccccuccuugaaucccuggccucuggugguugggggggggggggggaaggccccaaaaaagagguggaauuaaaaaaauauggccccguuuuuuucccccgggggggggagaggguuuuccccucaacaaggggagaaagcggaaga
	....((((((((((.(((((((..((((......)))).........(((((((((...((((((((((((.....(((..(((......)))..))))))))))))))).))))))))).....((.((...((......))...))))....))))))))))))))))).......(((((((((.....))))))))).........

##################################################

##################################################
>Contig3537.937.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.14	MeanVal:	-1.322326	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuggggccgcguuccccccuccuugaaucccuggcc
            +++++++++---++++++++++++-----+++--+++
            +++++++++-||++++++++++++|||||+++--+++
    REV:    aaaccccgga--aggggggggggg-----gggguugg
	
	aucccccccggcgggaaaauuccauaaaaggauggcaaaaaaaauuuggggccgcguuccccccuccuugaaucccuggccucuggugguugggggggggggggggaaggccccaaaaaagagguggaauuaaaaaaauauggccccguuuuuuucccccgggggggggagaggguuuuccccucaacaaggggagaaagcggaaga
	.((((((((((.(((((((..((((......)))).........(((((((((...((((((((((((.....(((..(((......)))..))))))))))))))).))))))))).....((.((...((......))...))))....))))))))))))))))).......(((((((((.....))))))))).........

##################################################

##################################################
>Contig3537.945.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	0.0799333333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauggcaaaaaaaauuuggggccgcguuccccccuccuugaaucccuggcc
            +++--++-------+++++++++---++++++++++++-----+++--+++
            +++--++-------+++++++++-||++++++++++++|||||+++--+++
    REV:    uuaagguggagaaaaaaccccgga--aggggggggggg-----gggguugg
	
	cggcgggaaaauuccauaaaaggauggcaaaaaaaauuuggggccgcguuccccccuccuugaaucccuggccucuggugguugggggggggggggggaaggccccaaaaaagagguggaauuaaaaaaauauggccccguuuuuuucccccgggggggggagaggguuuuccccucaacaaggggagaaagcgga
	.(((.(((....))).......(((..((.......(((((((((...((((((((((((.....(((..(((......)))..))))))))))))))).))))))))).......))..)))...........)))(((((((((((((.....(((((((((....))))))))).....))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3537.953.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-1.129856	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauuccauaaaaggauggcaaaaaaaauuuggggccgcguuccccccuccuugaaucccuggcc
            ++++++++-------------------+++++++++---++++++++++++-----+++--+++
            ++++++++------|||||||||||||+++++++++-||++++++++++++|||||+++--+++
    REV:    uuaagguggagaaa-------------aaaccccgga--aggggggggggg-----gggguugg
	
	aaauuccauaaaaggauggcaaaaaaaauuuggggccgcguuccccccuccuugaaucccuggccucuggugguugggggggggggggggaaggccccaaaaaagagguggaauuaaaaaaauauggccccguuuuuuucccccgggggggggagaggguuuuccccucaacaaggggagaaagcgga
	.((((((((...................(((((((((...((((((((((((.....(((..(((......)))..))))))))))))))).)))))))))......))))))))..............(((((((((((((.....(((((((((....))))))))).....))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3537.957.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.0844333333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauaaaag---gauggcaaaaaaaauuuggggccgcguuccccccuccuugaaucccuggcc
            +++++----|||+++--++-------+++++++++---++++++++++++-----+++--+++
            +++++-------+++--++-------+++++++++-||++++++++++++|||||+++--+++
    REV:    gguauaaaaaaauuaagguggagaaaaaaccccgga--aggggggggggg-----gggguugg
	
	uccauaaaaggauggcaaaaaaaauuuggggccgcguuccccccuccuugaaucccuggccucuggugguugggggggggggggggaaggccccaaaaaagagguggaauuaaaaaaauauggccccguuuuuuucccccgggggggggagaggguuuuccccucaacaaggggagaaagcgga
	.(((((....(((..((.......(((((((((...((((((((((((.....(((..(((......)))..))))))))))))))).))))))))).......))..))).......)))))..(((((((((((((.....(((((((((....))))))))).....))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3537.980.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.14	MeanVal:	-1.322326	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuggggccgcguuccccccuccuugaaucccuggcc
            +++++++++---++++++++++++-----+++--+++
            +++++++++-||++++++++++++|||||+++--+++
    REV:    aaaccccgga--aggggggggggg-----gggguugg
	
	auuuggggccgcguuccccccuccuugaaucccuggccucuggugguugggggggggggggggaaggccccaaaaaagagguggaauuaaaaaaauauggccccguuuuuuucccccgggggggggagaggguuuuccccucaacaaggggagaaagcgga
	.(((((((((...((((((((((((.....(((..(((......)))..))))))))))))))).)))))))))............................(((((((((((((.....(((((((((....))))))))).....))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3601.368.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	2.183045	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggga-----uuuugggguuga---gagucuugagauccu----uguaauucuucuccacgaaagcucu
            ++++-|||||++++++++++--|||+++-++++-++++++||||+++---++++++++----+++++++
            ++++------++++++++++-----+++|++++-++++++----+++---++++++++---|+++++++
    REV:    ucccgucgaaagagccuuagaguuccuc-gaauccuaggaagagauagucaggagaggaag-uucgagg
	
	uagggauuuugggguugagagucuugagauccuuguaauucuucuccacgaaagcucuaguggaggagcuugaaggagaggacugauagagaaggauccuaagcuccuugagauuccgagaaagcugcccuc
	.((((.((((((((((..(((.((((.(((((((((...((((((((....(((((((......)))))))...))))))))...)))....)))))).))))))).....))))))))))......)))).

##################################################

##################################################
>Contig3601.373.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.70	MeanVal:	3.3038005	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugggguuga---gagucuugagauccu----uguaauucuucuccacgaaagcucu
            ++++++++++--|||+++-++++-++++++||||+++---++++++++----+++++++
            ++++++++++-----+++|++++-++++++----+++---++++++++---|+++++++
    REV:    agagccuuagaguuccuc-gaauccuaggaagagauagucaggagaggaag-uucgagg
	
	auuuugggguugagagucuugagauccuuguaauucuucuccacgaaagcucuaguggaggagcuugaaggagaggacugauagagaaggauccuaagcuccuugagauuccgagaa
	.((((((((((..(((.((((.(((((((((...((((((((....(((((((......)))))))...))))))))...)))....)))))).))))))).....)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig361.595.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	0.0188568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggaagaaacacgaaggaaaaguuaggguucggagucc----ggcgaggagcagagga-gg
            +++++--------+++++---++++++++---++++---||||+++---++++-++++-|++
            +++++||||||||+++++--|++++++++|||++++-------+++---++++-++++--++
    REV:    cuccu--------uuuccgc-ucgguccc---ccucuuucccaucgggauuugauuccagcc
	
	ggaagaggaagaaacacgaaggaaaaguuaggguucggaguccggcgaggagcagaggaggcggaccgaccuuaguuuagggcuacccuuucucccccuggcucgccuuuuccuccuuuggggaaaagggggggccucuuucucaaaacccccccccgguaagggauucccaaauuugggggggagggggguucccccccaaaaggggggggggggugcggcaaaaccccccccccucuuagccccgaccccgcgggcccccuuuuucccgggggaaaaaaauuuucccuuuuuuggggccccaccccccgcgga
	....(((((........(((((...((((((((...((((...(((...((((.((((.((....))..)))).))))...))).......))))))))))))..))))))))))..((((((....(((((((..(((..((......(((((((..((..(((...)))..))..)))))))))..)))..)))))))..(((((((((((((((........)))))))))))))))..))))))..((((((((((((........)))))..........((((......))))........))))))).

##################################################

##################################################
>Contig361.595.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	0.0188568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggaagaaacacgaaggaaaaguuaggguucggagucc----ggcgaggagcagagga-gg
            +++++--------+++++---++++++++---++++---||||+++---++++-++++-|++
            +++++||||||||+++++--|++++++++|||++++-------+++---++++-++++--++
    REV:    cuccu--------uuuccgc-ucgguccc---ccucuuucccaucgggauuugauuccagcc
	
	ggaagaggaagaaacacgaaggaaaaguuaggguucggaguccggcgaggagcagaggaggcggaccgaccuuaguuuagggcuacccuuucucccccuggcucgccuuuuccuccuuuggggaaaagggggggccucuuucucaaaacccccccccgguaagggauucccaaauuugggggggagggggguucccccccaaaaggggggggggggugcggcaaaaccccccccccucuuagccccgaccccgcgggcccccuuuuucccgggggaaaaaaauuuucccuuuuuuggggccccaccccccgcgga
	....(((((........(((((...((((((((...((((...(((...((((.((((.((....))..)))).))))...))).......))))))))))))..))))))))))..((((((....(((((((..(((..((.......(((((((((...(((...)))....)))))))))))..)))..)))))))..(((((((((((((((........)))))))))))))))..))))))..((((((((((((........)))))..........((((......))))........))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3627.567.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.305097666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucucucuuca-ucguuuccuucag--ugugu-uugcaucggcugcugcaucggcggagauggagaaauagcggug
            ++++++++++|+++-+++++-+++||++++-|++++-++--+++++++--++----++++++-----++++++++
            ++++++++++-+++-+++++-+++--++++--++++|++--+++++++||++-|||++++++|||||++++++++
    REV:    agggaggagucagccaaggacguuggacacucagcg-aggaggcggcg--gca---ucuacc-----gucgucgu
	
	agcuuuccaccuugaccaggucgcaucucgauguuguggauuauuguuccgauucgcauugaagagaggggcauguugcuucccguuugugaguugaugucgagguggaggagcucucucuucaucguuuccuucaguguguuugcaucggcugcugcaucggcggagauggagaaauagcggugugcaguguugcugcugccaucuacggcggcggaggagcgacucacagguugcaggaaccgacugaggagggaa
	.((((((((((((((((((.((((((((((((((..((((.......))))....))))))).))..(((((.....))..)))...))))).)))..)))))))))))).)))(((((((((((((.(((((.(((((((.((((.((..(((((((..((....((((((.....((((((((........)))))))))))))).)))))))))..))))))..))))..))).))))).))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3627.567.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.305097666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucucucuuca-ucguuuccuucag--ugugu-uugcaucggcugcugcaucggcggagauggagaaauagcggug
            ++++++++++|+++-+++++-+++||++++-|++++-++--+++++++--++----++++++-----++++++++
            ++++++++++-+++-+++++-+++--++++--++++|++--+++++++||++-|||++++++|||||++++++++
    REV:    agggaggagucagccaaggacguuggacacucagcg-aggaggcggcg--gca---ucuacc-----gucgucgu
	
	agcuuuccaccuugaccaggucgcaucucgauguuguggauuauuguuccgauucgcauugaagagaggggcauguugcuucccguuugugaguugaugucgagguggaggagcucucucuucaucguuuccuucaguguguuugcaucggcugcugcaucggcggagauggagaaauagcggugugcaguguugcugcugccaucuacggcggcggaggagcgacucacagguugcaggaaccgacugaggagggaa
	.((((((((((((((((((.(((((..(((((((..((((.......))))....))))))).....(((((.....))..)))...))))).)))..)))))))))))).)))(((((((((((((.(((((.(((((((.((((.((..(((((((..((....((((((.....((((((((........)))))))))))))).)))))))))..))))))..))))..))).))))).))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3627.680.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.305097666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucucucuuca-ucguuuccuucag--ugugu-uugcaucggcugcugcaucggcggagauggagaaauagcggug
            ++++++++++|+++-+++++-+++||++++-|++++-++--+++++++--++----++++++-----++++++++
            ++++++++++-+++-+++++-+++--++++--++++|++--+++++++||++-|||++++++|||||++++++++
    REV:    agggaggagucagccaaggacguuggacacucagcg-aggaggcggcg--gca---ucuacc-----gucgucgu
	
	cucucucuucaucguuuccuucaguguguuugcaucggcugcugcaucggcggagauggagaaauagcggugugcaguguugcugcugccaucuacggcggcggaggagcgacucacagguugcaggaaccgacugaggagggaa
	.(((((((((((((.(((((.(((((((.((((.((..(((((((..((....((((((.....((((((((........)))))))))))))).)))))))))..))))))..))))..))).))))).))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3658.983.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.25915333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaucuggagcuuuucccaugucuucccaag-gu--uaaugaug
            +++--+++++--------++++++++--+++|++||++++++++
            +++--+++++----||||++++++++||+++-++--++++++++
    REV:    ggucuaccucucua----ugcagaag--uucgcggcguuacuac
	
	aggguucucaaugccgacaauaacucgggcagccaucuggagcuuuucccaugucuucccaagguuaaugauguagauuccaucauugcggcgcuugaagacguaucucuccaucuggaaaucacaguucuuggugccgaggugaaccucagcagccaacaucaucuggauguccagcucccugggggaaaagggcacgggggggggggccccccucgucccccaggcgugaaaaauuugggagccca
	.((((((((((..((((.......))))....(((..(((((........((((((((..(((((((((((((.......))))))))..)).)))))))))))....)))))..)))...((((.....(((((((.((((....)))).))).))))......((((....))))...(((((((((........(((((((((...)))))))))))))))))).)))).....)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3668.1224.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	6.43118933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccuauauaggggggggauaauuaaaaaaaaauaucuuugugggg
            +++++------+++++++++-----++++++++++++------++++
            +++++||||||+++++++++|||||++++++++++++||||||++++
    REV:    ggggg------ccccccccu-----uuuuuuuuugug------cccc
	
	gggagacaaaccgccccccuauauaggggggggauaauuaaaaaaaaauaucuuugugggggccccccguguuuuuuuuuuccccccccggggga
	((........))..(((((......(((((((((.....((((((((((((......((((...)))))))))))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3668.1237.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	6.43118933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccuauauaggggggggauaauuaaaaaaaaauaucuuugugggg
            +++++------+++++++++-----++++++++++++------++++
            +++++||||||+++++++++|||||++++++++++++||||||++++
    REV:    ggggg------ccccccccu-----uuuuuuuuugug------cccc
	
	ccccccuauauaggggggggauaauuaaaaaaaaauaucuuugugggggccccccguguuuuuuuuuuccccccccggggga
	.(((((......(((((((((.....((((((((((((......((((...)))))))))))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig367.797.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	0.113464	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugggcaaaaggcccccaaaaaggcccgggaacccu
            +++++-+++++++++++++-------++++--++++
            +++++|+++++++++++++---||||++++-|++++
    REV:    aacuu-uuuuuuggggguuguu----gcccc-ggga
	
	acggguuuuucccccaaaaucgggggaaaaccccggaaaaaaaauguugggcaaaaggcccccaaaaaggcccgggaacccuaaaaaagggccccguuguuggggguuuuuuuucaaaggcuccccccccccccggcaagagccccaaaaaaaaucccccccccaauuucaaaggggggggaaaaccccccacggggguuua
	.((((.(((((((((......))))))))).))))...........(((((.(((((((((((((.......((((..((((.....)))).))))...)))))))))))))))))).(((((...((......))...)))))..........(((((((((..........)))))))))((((((((...)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig367.797.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-1.042848	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugggcaaaaggcccccaaaaaggcccgggaacccu
            +++++-+++++++++++++---+++--+++--++++
            +++++|+++++++++++++-||+++||+++-|++++
    REV:    aacuu-uuuuuuggggguug--uug--cccc-ggga
	
	acggguuuuucccccaaaaucgggggaaaaccccggaaaaaaaauguugggcaaaaggcccccaaaaaggcccgggaacccuaaaaaagggccccguuguuggggguuuuuuuucaaaggcuccccccccccccggcaagagccccaaaaaaaaucccccccccaauuucaaaggggggggaaaaccccccacggggguuua
	.((((.(((((((((......))))))))).))))...........(((((.(((((((((((((...(((..(((..((((.....)))).)))))).)))))))))))))))))).(((((...((......))...)))))..........(((((((((..........)))))))))((((((((...)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3698.640.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	-1.65961516666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugugccgcagcagcucccugguuaaaucccauuccagcucc
            ++++++++-++++++-++++++++----++------+++++
            ++++++++-++++++|++++++++||||++------+++++
    REV:    auacggcgacgucga-ggaucggu----ggauuacccgggg
	
	augcuagcaaagcuguuagagcuuguccaagaggguuaauugcuugugccgcagcagcucccugguuaaaucccauuccagcuccacuugcggggcccauuagguggcuaggagcugcagcggcauauggaguguugcuaucauuccucggauaaugagaggccugagcaugaugguguugcugccucuguugcggagcuuuuccagguuucggaccgucaauagcuuucuggcag
	.((((((.(((((((((.((..((((((................((((((((.((((((.((((((((....((......(((((......)))))......)))))))))))))))).)))))))).((((((.......))))))..)))))).((((((((((((((.((.(((......))))))))).))).)))))))..((((...)))).))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3720.1114.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	0.19082	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagcagagauccagcaaggagggagag---gug-aucu
            +++++++++--+++-++---++-++++--|||+++|++++
            +++++++++||+++-++---++-++++-----+++-++++
    REV:    uccucgucu--agggcggaacuaccucacaaacauauagg
	
	ggggagcagagauccagcaaggagggagaggugaucuuccagggauauacaaacacuccaucaaggcgggaucugcuccua
	.(((((((((..(((.((...((.((((..(((((((.....)))).))).....)))).))...)).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig375.803.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	-2.2697745	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaacccuguucccccccucuuuuucucccc
            +++---+++----++++++++-+++++++++++
            +++---+++-|||++++++++|+++++++++++
    REV:    ccuggcgggu---ggggggga-aagaagggggg
	
	caaaaggggcggaaaacccggaagggaacuauaaaaaaaaacccaggggguuuuccccccggggaaaacccccccgggggccccccccuccguuuuucucccccccuccccccuuuuuacccggaaaacccuguucccccccucuuuuucuccccuuccuggggggaagaaagggggggugggcgguccc
	.((((((((.(((...(((....)))..........((((((...((((((((((((....))))))))))))..(((((...)))))...)))))).........))))))))))).....(((...(((....((((((((.(((((((((((.....))))))))))))))))))).)))...))).

##################################################

##################################################
>Contig375.803.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	-2.2697745	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaacccuguucccccccucuuuuucucccc
            +++---+++----++++++++-+++++++++++
            +++---+++-|||++++++++|+++++++++++
    REV:    ccuggcgggu---ggggggga-aagaagggggg
	
	caaaaggggcggaaaacccggaagggaacuauaaaaaaaaacccaggggguuuuccccccggggaaaacccccccgggggccccccccuccguuuuucucccccccuccccccuuuuuacccggaaaacccuguucccccccucuuuuucuccccuuccuggggggaagaaagggggggugggcgguccc
	.((((((((.(((...(((....)))..........((((((..((((((.....(((((((((.......)))))))))...))))))..)))))).........))))))))))).....(((...(((....((((((((.(((((((((((.....))))))))))))))))))).)))...))).

##################################################

##################################################
>Contig375.924.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	-2.2697745	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaacccuguucccccccucuuuuucucccc
            +++---+++----++++++++-+++++++++++
            +++---+++-|||++++++++|+++++++++++
    REV:    ccuggcgggu---ggggggga-aagaagggggg
	
	cggaaaacccuguucccccccucuuuuucuccccuuccuggggggaagaaagggggggugggcgguccc
	.(((...(((....((((((((.(((((((((((.....))))))))))))))))))).)))...))).

##################################################

##################################################
>Contig38.636.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.22	MeanVal:	0.0311445555555553	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuuuucuuuuuuuugugcu--uguuggug
            ++++++-+++++---+++++||++++++++
            ++++++-+++++-||+++++--++++++++
    REV:    ugaaagcaggaau--cgcgauaacgaccac
	
	gacuuuucuuuuuuuugugcuuguuggugguucuacuuuggggcuuuguuguguuccuugaagagcuguuggauaagccaauaauagcaccagcaauagcgcuaaggacgaaagu
	.((((((.(((((...((((((((((((((((((.....(((((........)))))....))))).(((((.....))))).....))))))))..))))).))))).))))))

##################################################

##################################################
>Contig3881.858.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.84	MeanVal:	2.0874	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaccc--gg-ucccccccccuuuuuuccccc
            +++++++---||++|+++++++++++++++++++++
            +++++++-----++-+++++++++++++++++++++
    REV:    cuuuuuuuuucuucgggggggggggagaaaaggggg
	
	cggaaaaacccggucccccccccuuuuuucccccccuuuugggggaaaagagggggggggggcuucuuuuuuuuuca
	.(((((((...(((((((((((((((((((((((......))))))))))))))))))))).)).....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3910.579.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	0.336206666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuccgguucc-ggugccggcgccggcgccaggc
            +++---++++++|+++++++++++-++-+++-+++
            +++--|++++++-+++++++++++-++-+++|+++
    REV:    ccgua-ccaaggaccauggccguguccuugg-ccg
	
	cuguuccuguuccagugccgccgguuccgguuccggugccggcgccggcgccaggcacagugccgguuccugugccgguaccaggaaccaugccaguuccuguuccaggugagguucccaggacuugcagggaaaacacauguggaaguuacaccgguagggggagaaacac
	.((((.((.((((..(((((..(((...(((((((((((((((((.((.(((.(((.....)))))).)).))))))))))).))))))..))).((..((..((((.(((...(((((..........)))))....))).))))))..))..))))))))).)).)))).

##################################################

##################################################
>Contig3910.585.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	0.336206666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuccgguucc-ggugccggcgccggcgccaggc
            +++---++++++|+++++++++++-++-+++-+++
            +++--|++++++-+++++++++++-++-+++|+++
    REV:    ccgua-ccaaggaccauggccguguccuugg-ccg
	
	cuguuccagugccgccgguuccgguuccggugccggcgccggcgccaggcacagugccgguuccugugccgguaccaggaaccaugccaguuccuguuccaggugagguucccaggacuugcagggaaaacacauguggaaguuacaccgguagggggagaa
	...((((..(((((..(((...(((((((((((((((((.((.(((.(((.....)))))).)).))))))))))).))))))..))).((..((..((((.(((...(((((..........)))))....))).))))))..))..)))))..))))...

##################################################

##################################################
>Contig3910.600.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	0.336206666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuccgguucc-ggugccggcgccggcgccaggc
            +++---++++++|+++++++++++-++-+++-+++
            +++--|++++++-+++++++++++-++-+++|+++
    REV:    ccgua-ccaaggaccauggccguguccuugg-ccg
	
	cgguuccgguuccggugccggcgccggcgccaggcacagugccgguuccugugccgguaccaggaaccaugccaguuccuguuccaggugagguucccaggacuugcagggaaaacacauguggaaguuacaccgguagggggaga
	.(((...(((((((((((((((((.((.(((.(((.....)))))).)).))))))))))).))))))..)))..((((..(((((.(((...(((((..........)))))....))).)))))......((....)).)))).

##################################################

##################################################
>Contig3926.527.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.279076666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucc
            +++++-++--+++++++++--------+++++++++----+++++++++--++
            +++++|++--+++++++++-------|+++++++++||||+++++++++--++
    REV:    ccuuu-ugugggggggcccccuaauc-uucuuuugg----ggggggaaagggg
	
	ccuuccccggaaaacgauuuccuuuggaagagccuuugcagguaaacaacgccggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucccuugggggaaagggggggguuuucuucuaaucccccggggggguguuuuccuuuuuggggggggggguugucccuccucccggggggggggggggggaaaaaacccccccucucuccc
	.(((((..(((((....)))))...))))).((((....))))..........(((((.((..(((((((((........(((((((((....(((((((((..((....))..)))))))))))))))))).......)))))))))..)))))))......((((((((((....)))))))))).(((((((((((((((......)))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig3926.527.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.965095833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucc
            +++++-++--+++++++++---+++--+++++++++----+++++++++--++
            +++++|++--+++++++++---+++-|+++++++++||||+++++++++--++
    REV:    ccuuu-ugugggggggcccccuaauc-uucuuuugg----ggggggaaagggg
	
	ccuuccccggaaaacgauuuccuuuggaagagccuuugcagguaaacaacgccggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucccuugggggaaagggggggguuuucuucuaaucccccggggggguguuuuccuuuuuggggggggggguugucccuccucccggggggggggggggggaaaaaacccccccucucuccc
	.(((((..(((((....)))))...))))).((((....))))..........(((((.((..(((((((((...(((..(((((((((....(((((((((..((....))..)))))))))))))))))).)))...)))))))))..)))))))......((((((((((....)))))))))).(((((((((((((((......)))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig3926.534.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	0.221946666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucc
            ++++++++++--------+++++++++----+++++++++--++
            ++++++++++-------|+++++++++||||+++++++++--++
    REV:    gggggggcccccuaauc-uucuuuugg----ggggggaaagggg
	
	cggaaaacgauuuccuuuggaagagccuuugcagguaaacaacgccggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucccuugggggaaagggggggguuuucuucuaaucccccggggggguguuuuccuuuuuggggggggggguugucccuccucccggggggggggggggggaaaaaacccccccucucuccc
	.(((((((..(((((..((.....((((....))))......))..)))))....((((((((((........(((((((((....(((((((((..((....))..)))))))))))))))))).......)))))))))).)))))))......((((((((((....)))))))))).(((((((((((((((......)))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig3926.534.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.877508333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucc
            ++++++++++---+++--+++++++++----+++++++++--++
            ++++++++++---+++-|+++++++++||||+++++++++--++
    REV:    gggggggcccccuaauc-uucuuuugg----ggggggaaagggg
	
	cggaaaacgauuuccuuuggaagagccuuugcagguaaacaacgccggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucccuugggggaaagggggggguuuucuucuaaucccccggggggguguuuuccuuuuuggggggggggguugucccuccucccggggggggggggggggaaaaaacccccccucucuccc
	.(((((((..(((((..((.....((((....))))......))..)))))....((((((((((...(((..(((((((((....(((((((((..((....))..)))))))))))))))))).)))...)))))))))).)))))))......((((((((((....)))))))))).(((((((((((((((......)))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig3926.543.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.279076666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucc
            +++++-++--+++++++++--------+++++++++----+++++++++--++
            +++++|++--+++++++++-------|+++++++++||||+++++++++--++
    REV:    ccuuu-ugugggggggcccccuaauc-uucuuuugg----ggggggaaagggg
	
	auuuccuuuggaagagccuuugcagguaaacaacgccggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucccuugggggaaagggggggguuuucuucuaaucccccggggggguguuuuccuuuuuggggggggggguugucccuccucccggggggggggggggggaaaaaacccccccucucuccc
	.(((((...))))).((((....))))..........(((((.((..(((((((((........(((((((((....(((((((((..((....))..)))))))))))))))))).......)))))))))..)))))))......((((((((((....)))))))))).(((((((((((((((......)))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig3926.543.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.965095833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucc
            +++++-++--+++++++++---+++--+++++++++----+++++++++--++
            +++++|++--+++++++++---+++-|+++++++++||||+++++++++--++
    REV:    ccuuu-ugugggggggcccccuaauc-uucuuuugg----ggggggaaagggg
	
	auuuccuuuggaagagccuuugcagguaaacaacgccggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucccuugggggaaagggggggguuuucuucuaaucccccggggggguguuuuccuuuuuggggggggggguugucccuccucccggggggggggggggggaaaaaacccccccucucuccc
	.(((((...))))).((((....))))..........(((((.((..(((((((((...(((..(((((((((....(((((((((..((....))..)))))))))))))))))).)))...)))))))))..)))))))......((((((((((....)))))))))).(((((((((((((((......)))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig3926.557.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.279076666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucc
            +++++-++--+++++++++--------+++++++++----+++++++++--++
            +++++|++--+++++++++-------|+++++++++||||+++++++++--++
    REV:    ccuuu-ugugggggggcccccuaauc-uucuuuugg----ggggggaaagggg
	
	agccuuugcagguaaacaacgccggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucccuugggggaaagggggggguuuucuucuaaucccccggggggguguuuuccuuuuuggggggggggguugucccuccucccggggggggggggggggaaaaaacccccccucucuccc
	.((((....))))..........(((((.((..(((((((((........(((((((((....(((((((((..((....))..)))))))))))))))))).......)))))))))..)))))))......((((((((((....)))))))))).(((((((((((((((......)))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig3926.557.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.965095833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucc
            +++++-++--+++++++++---+++--+++++++++----+++++++++--++
            +++++|++--+++++++++---+++-|+++++++++||||+++++++++--++
    REV:    ccuuu-ugugggggggcccccuaauc-uucuuuugg----ggggggaaagggg
	
	agccuuugcagguaaacaacgccggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucccuugggggaaagggggggguuuucuucuaaucccccggggggguguuuuccuuuuuggggggggggguugucccuccucccggggggggggggggggaaaaaacccccccucucuccc
	.((((....))))..........(((((.((..(((((((((...(((..(((((((((....(((((((((..((....))..)))))))))))))))))).)))...)))))))))..)))))))......((((((((((....)))))))))).(((((((((((((((......)))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig3926.566.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.279076666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucc
            +++++-++--+++++++++--------+++++++++----+++++++++--++
            +++++|++--+++++++++-------|+++++++++||||+++++++++--++
    REV:    ccuuu-ugugggggggcccccuaauc-uucuuuugg----ggggggaaagggg
	
	agguaaacaacgccggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucccuugggggaaagggggggguuuucuucuaaucccccggggggguguuuuccuuuuuggggggggggguugucccuccucccggggggggggggggggaaaaaacccccccucucuccccccccccccggcccccuuuuucuuggaaaaaauuuauuuuuuuuuuguuugaucca
	.(((((((((....(((((.((..(((((((((........(((((((((....(((((((((..((....))..)))))))))))))))))).......)))))))))..))))))).....(((((((((((....))))))..(((((((((((((((((((............)))))))))))))))))))))))).........(((((((.....))))))))))))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig3926.566.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.965095833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucc
            +++++-++--+++++++++---+++--+++++++++----+++++++++--++
            +++++|++--+++++++++---+++-|+++++++++||||+++++++++--++
    REV:    ccuuu-ugugggggggcccccuaauc-uucuuuugg----ggggggaaagggg
	
	agguaaacaacgccggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucccuugggggaaagggggggguuuucuucuaaucccccggggggguguuuuccuuuuuggggggggggguugucccuccucccggggggggggggggggaaaaaacccccccucucuccccccccccccggcccccuuuuucuuggaaaaaauuuauuuuuuuuuuguuugaucca
	.(((((((((....(((((.((..(((((((((...(((..(((((((((....(((((((((..((....))..)))))))))))))))))).)))...)))))))))..))))))).....(((((((((((....))))))..(((((((((((((((((((............)))))))))))))))))))))))).........(((((((.....))))))))))))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig3926.577.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	0.173516666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucc
            ++--+++++++++--------+++++++++----+++++++++--++
            ++--+++++++++-------|+++++++++||||+++++++++--++
    REV:    ugugggggggcccccuaauc-uucuuuugg----ggggggaaagggg
	
	gccggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucccuugggggaaagggggggguuuucuucuaaucccccggggggguguuuuccuuuuuggggggggggguugucccuccucccggggggggggggggggaaaaaacccccccucucuccccccccccccggcccccuuuuucuuggaaaaaauuuauuuuuuuuuuguuugauccaccccggg
	.((((....((..(((((((((........(((((((((....(((((((((..((....))..)))))))))))))))))).......)))))))))..))(((((.....(((((((((((....))))))..(((((((((((((((((((............))))))))))))))))))))))))........))))).............................)))).

##################################################

##################################################
>Contig3926.577.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.713766666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucc
            ++--+++++++++---+++--+++++++++----+++++++++--++
            ++--+++++++++---+++-|+++++++++||||+++++++++--++
    REV:    ugugggggggcccccuaauc-uucuuuugg----ggggggaaagggg
	
	gccggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucccuugggggaaagggggggguuuucuucuaaucccccggggggguguuuuccuuuuuggggggggggguugucccuccucccggggggggggggggggaaaaaacccccccucucuccccccccccccggcccccuuuuucuuggaaaaaauuuauuuuuuuuuuguuugauccaccccggg
	.((((....((..(((((((((...(((..(((((((((....(((((((((..((....))..)))))))))))))))))).)))...)))))))))..))(((((.....(((((((((((....))))))..(((((((((((((((((((............))))))))))))))))))))))))........))))).............................)))).

##################################################

##################################################
>Contig3926.579.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.279076666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucc
            +++++-++--+++++++++--------+++++++++----+++++++++--++
            +++++|++--+++++++++-------|+++++++++||||+++++++++--++
    REV:    ccuuu-ugugggggggcccccuaauc-uucuuuugg----ggggggaaagggg
	
	cggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucccuugggggaaagggggggguuuucuucuaaucccccggggggguguuuuccuuuuuggggggggggguugucccuccucccggggggggggggggggaaaaaacccccccucucuccc
	.(((((.((..(((((((((........(((((((((....(((((((((..((....))..)))))))))))))))))).......)))))))))..)))))))......((((((((((....)))))))))).(((((((((((((((......)))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig3926.579.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.965095833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucc
            +++++-++--+++++++++---+++--+++++++++----+++++++++--++
            +++++|++--+++++++++---+++-|+++++++++||||+++++++++--++
    REV:    ccuuu-ugugggggggcccccuaauc-uucuuuugg----ggggggaaagggg
	
	cggaaacacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucccuugggggaaagggggggguuuucuucuaaucccccggggggguguuuuccuuuuuggggggggggguugucccuccucccggggggggggggggggaaaaaacccccccucucuccc
	.(((((.((..(((((((((...(((..(((((((((....(((((((((..((....))..)))))))))))))))))).)))...)))))))))..)))))))......((((((((((....)))))))))).(((((((((((((((......)))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig3926.585.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	0.173516666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucc
            ++--+++++++++--------+++++++++----+++++++++--++
            ++--+++++++++-------|+++++++++||||+++++++++--++
    REV:    ugugggggggcccccuaauc-uucuuuugg----ggggggaaagggg
	
	cacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucccuugggggaaagggggggguuuucuucuaaucccccggggggguguuuuccuuuuuggggggggggguugucccuccucccggggggggggggggggaaaaaacccccccucucuccc
	.((..(((((((((........(((((((((....(((((((((..((....))..)))))))))))))))))).......)))))))))..))...........((((((((((....)))))))))).(((((((((((((((......)))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig3926.585.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.713766666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucc
            ++--+++++++++---+++--+++++++++----+++++++++--++
            ++--+++++++++---+++-|+++++++++||||+++++++++--++
    REV:    ugugggggggcccccuaauc-uucuuuugg----ggggggaaagggg
	
	cacguccccccgggcgcuuaacgggaaaacuggggcccccuuuuuucccuugggggaaagggggggguuuucuucuaaucccccggggggguguuuuccuuuuuggggggggggguugucccuccucccggggggggggggggggaaaaaacccccccucucuccc
	.((..(((((((((...(((..(((((((((....(((((((((..((....))..)))))))))))))))))).)))...)))))))))..))...........((((((((((....)))))))))).(((((((((((((((......)))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig3943.658.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.25285333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcuuuggguuuggccgcugcuuuugguuucccggcggcggcggag
            +++-++++-+++--+++++++----++++--++++++++---++++
            +++|++++-+++--+++++++||||++++||++++++++---++++
    REV:    gcg-agccgaaguaggcgacg----ucaa--ggucgucgauucuuc
	
	cugcuuuggguuuggccgcugcuuuugguuucccggcggcggcggagacaggcuucuuagcugcuggaacugcagcggaugaagccgagcga
	.(((.((((.(((..(((((((....((((..((((((((...((((.....))))...)))))))))))))))))))..))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig3943.660.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	-1.30872083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuuuggguuuggccgcugcuuuugguuucccggcggcggcggag
            ++-++++-+++--+++++++----++++--++++++++---++++
            ++|++++-+++--+++++++||||++++||++++++++---++++
    REV:    cg-agccgaaguaggcgacg----ucaa--ggucgucgauucuuc
	
	gcuuuggguuuggccgcugcuuuugguuucccggcggcggcggagacaggcuucuuagcugcuggaacugcagcggaugaagccgagcg
	((.((((.(((..(((((((....((((..((((((((...((((.....))))...)))))))))))))))))))..))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4.351.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	2.6316835	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaagaaagcga--------guugccgcguuugaaa-gaccgaguacaauaauagg
            ++--++++++++--||||||||++++++++++-+++--|++---+++++++----+++
            ++--++++++++----------++++++++++-+++---++---+++++++||||+++
    REV:    ucaauuuuuucgaaaagaauaguaauggugcguauugaguuuuaucauguu----ucc
	
	aggggaagaaagcgaguugccgcguuugaaagaccgaguacaauaauaggaccaaagucgucaugucuuuuucacaaagaggaaauuauuauuaaauaaagaacguguuaaauuagcagcaacuugcauggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuuggaacauuagcaugcaaaugucuccaaaugauuaggacaaaauuuaaccccuuuguacuauuuugaguuaugcgugguaaugauaagaaaagcuuuuuuaacua
	.((..((((((((..((((((((((.(((..((...(((((((....(((......((((((...(((((((....)))))))....................(((((.................)))))..))))))........(((((((.(((((((((((((((((((........))))).)))))))))))))))))))))......))))))))))...))...))).))))))))))..........))))))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig4.351.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	2.6316835	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaagaaagcga--------guugccgcguuugaaa-gaccgaguacaauaauagg
            ++--++++++++--||||||||++++++++++-+++--|++---+++++++----+++
            ++--++++++++----------++++++++++-+++---++---+++++++||||+++
    REV:    ucaauuuuuucgaaaagaauaguaauggugcguauugaguuuuaucauguu----ucc
	
	aggggaagaaagcgaguugccgcguuugaaagaccgaguacaauaauaggaccaaagucgucaugucuuuuucacaaagaggaaauuauuauuaaauaaagaacguguuaaauuagcagcaacuugcauggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuuggaacauuagcaugcaaaugucuccaaaugauuaggacaaaauuuaaccccuuuguacuauuuugaguuaugcgugguaaugauaagaaaagcuuuuuuaacua
	.((..((((((((..((((((((((.(((..((...(((((((....(((......(((.((((((.((((((.....)))))).....................(((((...))))).......)))))).)))...........(((((((.(((((((((((((((((((........))))).)))))))))))))))))))))......))))))))))...))...))).))))))))))..........))))))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig4.351.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	1.42614833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaagaaagcga--------guugccgcguuugaaa-gaccgaguacaa
            ++--++++++++--||||||||++++++++++-+++--|++---+++++++
            ++--++++++++----------++++++++++-+++---++---+++++++
    REV:    ucaauuuuuucgaaaagaauaguaauggugcguauugaguuuuaucauguu
	
	aggggaagaaagcgaguugccgcguuugaaagaccgaguacaauaauaggaccaaagucgucaugucuuuuucacaaagaggaaauuauuauuaaauaaagaacguguuaaauuagcagcaacuugcauggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuuggaacauuagcaugcaaaugucuccaaaugauuaggacaaaauuuaaccccuuuguacuauuuugaguuaugcgugguaaugauaagaaaagcuuuuuuaacua
	.((..((((((((..((((((((((.(((..((...(((((((......(((....)))..(((((.((((((.....)))))).(((((....)))))...)))))........((((....))))..((((.(((.........(((((((.(((((((((((((((((((........))))).)))))))))))))))))))))))).)))).)))))))...))...))).))))))))))..........))))))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig4.355.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	2.66942316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagaaagcga--------guugccgcguuugaaa-gaccgaguacaauaauagg
            ++++++++--||||||||++++++++++-+++--|++---+++++++----+++
            ++++++++----------++++++++++-+++---++---+++++++||||+++
    REV:    uuuuuucgaaaagaauaguaauggugcguauugaguuuuaucauguu----ucc
	
	gaagaaagcgaguugccgcguuugaaagaccgaguacaauaauaggaccaaagucgucaugucuuuuucacaaagaggaaauuauuauuaaauaaagaacguguuaaauuagcagcaacuugcauggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuuggaacauuagcaugcaaaugucuccaaaugauuaggacaaaauuuaaccccuuuguacuauuuugaguuaugcgugguaaugauaagaaaagcuuuuuua
	.((((((((..((((((((((.(((..((...(((((((....(((......((((((...(((((((....)))))))....................(((((.................)))))..))))))........(((((((.(((((((((((((((((((........))))).)))))))))))))))))))))......))))))))))...))...))).))))))))))..........)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4.355.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	2.66942316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagaaagcga--------guugccgcguuugaaa-gaccgaguacaauaauagg
            ++++++++--||||||||++++++++++-+++--|++---+++++++----+++
            ++++++++----------++++++++++-+++---++---+++++++||||+++
    REV:    uuuuuucgaaaagaauaguaauggugcguauugaguuuuaucauguu----ucc
	
	gaagaaagcgaguugccgcguuugaaagaccgaguacaauaauaggaccaaagucgucaugucuuuuucacaaagaggaaauuauuauuaaauaaagaacguguuaaauuagcagcaacuugcauggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuuggaacauuagcaugcaaaugucuccaaaugauuaggacaaaauuuaaccccuuuguacuauuuugaguuaugcgugguaaugauaagaaaagcuuuuuua
	.((((((((..((((((((((.(((..((...(((((((....(((......(((.((((((.((((((.....)))))).....................(((((...))))).......)))))).)))...........(((((((.(((((((((((((((((((........))))).)))))))))))))))))))))......))))))))))...))...))).))))))))))..........)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4.355.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	1.45887666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagaaagcga--------guugccgcguuugaaa-gaccgaguacaa
            ++++++++--||||||||++++++++++-+++--|++---+++++++
            ++++++++----------++++++++++-+++---++---+++++++
    REV:    uuuuuucgaaaagaauaguaauggugcguauugaguuuuaucauguu
	
	gaagaaagcgaguugccgcguuugaaagaccgaguacaauaauaggaccaaagucgucaugucuuuuucacaaagaggaaauuauuauuaaauaaagaacguguuaaauuagcagcaacuugcauggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuuggaacauuagcaugcaaaugucuccaaaugauuaggacaaaauuuaaccccuuuguacuauuuugaguuaugcgugguaaugauaagaaaagcuuuuuua
	.((((((((..((((((((((.(((..((...(((((((......(((....)))..(((((.((((((.....)))))).(((((....)))))...)))))........((((....))))..((((.(((.........(((((((.(((((((((((((((((((........))))).)))))))))))))))))))))))).)))).)))))))...))...))).))))))))))..........)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.670.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	4.277094	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu--ugggcuccccccggggaaaaaaa
            ++++++----+++------+++++++++++++||++++++++++++------+++++
            ++++++---|+++-|||||+++++++++++++--++++++++++++------+++++
    REV:    ggguggaga-gggu-----uuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	ucucgaucaaaacccgauucaaggccggaaucaaacgcuucgccauuucugcgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccuuggggagggggggcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccua
	.(((((..(((((((..(((...((((((.....((((............)))).))))))...)))........(((.((........((((((..((((.(((((((...))))))))))))))))).)).))).....)))))))...))))).(((((((.(((((..((.((((((((((....)))))))))).))((((((....(((......(((((((((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))..))))))))))))).)))...))))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.681.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	4.277094	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu--ugggcuccccccggggaaaaaaa
            ++++++----+++------+++++++++++++||++++++++++++------+++++
            ++++++---|+++-|||||+++++++++++++--++++++++++++------+++++
    REV:    ggguggaga-gggu-----uuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	acccgauucaaggccggaaucaaacgcuucgccauuucugcgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccuuggggagggggggcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccua
	.(((((......((((((.....((((............)))).)))))).(((((........(((.((........((((((..((((.(((((((...))))))))))))))))).)).)))........)))))..))))).(((((((.(((((..((.((((((((((....)))))))))).))((((((....(((......(((((((((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))..))))))))))))).)))...))))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.681.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	1.611288	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu---ugggcuccccccggggaaaaaaa
            +++----+++++--+++++++-++++++|||++++++++++++------+++++
            +++||||+++++--+++++++-++++++---++++++++++++------+++++
    REV:    ggu----ggagaggguuuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	acccgauucaaggccggaaucaaacgcuucgccauuucugcgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccuuggggagggggggcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccua
	.(((((......((((((.....((((............)))).)))))).(((((........(((.((........((((((..((((.(((((((...))))))))))))))))).)).)))........)))))..))))).(((((((.(((((.((((((((((((((....))))))))...))))))(((....(((((..(((((((.((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))...)))))).)))))))..)))))))).))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.691.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	4.277094	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu--ugggcuccccccggggaaaaaaa
            ++++++----+++------+++++++++++++||++++++++++++------+++++
            ++++++---|+++-|||||+++++++++++++--++++++++++++------+++++
    REV:    ggguggaga-gggu-----uuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	aggccggaaucaaacgcuucgccauuucugcgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccuuggggagggggggcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccua
	...((.((((.((((.((((((..(((((((.......))))))).........(((.((........((((((..((((.(((((((...))))))))))))))))).))))).)))))).))))..)))).)).(((((((.(((((..((.((((((((((....)))))))))).))((((((....(((......(((((((((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))..))))))))))))).)))...))))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.691.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	1.611288	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu---ugggcuccccccggggaaaaaaa
            +++----+++++--+++++++-++++++|||++++++++++++------+++++
            +++||||+++++--+++++++-++++++---++++++++++++------+++++
    REV:    ggu----ggagaggguuuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	aggccggaaucaaacgcuucgccauuucugcgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccuuggggagggggggcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccua
	...((.((((.((((.((((((..(((((((.......))))))).........(((.((........((((((..((((.(((((((...))))))))))))))))).))))).)))))).))))..)))).)).(((((((.(((((.((((((((((((((....))))))))...))))))(((....(((((..(((((((.((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))...)))))).)))))))..)))))))).))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.697.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	4.277094	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu--ugggcuccccccggggaaaaaaa
            ++++++----+++------+++++++++++++||++++++++++++------+++++
            ++++++---|+++-|||||+++++++++++++--++++++++++++------+++++
    REV:    ggguggaga-gggu-----uuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	gaaucaaacgcuucgccauuucugcgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccuuggggagggggggcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccu
	..((((....((((....(((((((.......)))))))......))))....)))).....((((((..((((.(((((((...)))))))))))))))))..((((((..(((....)))...))))))((((((.(((((..((.((((((((((....)))))))))).))((((((....(((......(((((((((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))..))))))))))))).)))...))))))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.697.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	1.611288	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu---ugggcuccccccggggaaaaaaa
            +++----+++++--+++++++-++++++|||++++++++++++------+++++
            +++||||+++++--+++++++-++++++---++++++++++++------+++++
    REV:    ggu----ggagaggguuuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	gaaucaaacgcuucgccauuucugcgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccuuggggagggggggcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccu
	..((((....((((....(((((((.......)))))))......))))....)))).....((((((..((((.(((((((...)))))))))))))))))..((((((..(((....)))...))))))((((((.(((((.((((((((((((((....))))))))...))))))(((....(((((..(((((((.((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))...)))))).)))))))..)))))))).))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.714.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	4.244668	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu--ugggcuccccccggggaaaaaaa
            ++++++++----+++------+++++++++++++||++++++++++++------+++++
            ++++++++---|+++-|||||+++++++++++++--++++++++++++------+++++
    REV:    ggggguggaga-gggu-----uuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	auuucugcgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccuuggggagggggggcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccua
	.(((((((.......)))))))........((((.(((.(((....((((((.....))))))....((((((((((((..(((...(((((((((.(((..(((.........)))..)))..))))))))).)))..)))....))))))))).((((((((....(((......(((((((((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))..))))))))))))).)))...)))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.714.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	4.244668	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu--ugggcuccccccggggaaaaaaa
            ++++++++----+++------+++++++++++++||++++++++++++------+++++
            ++++++++---|+++-|||||+++++++++++++--++++++++++++------+++++
    REV:    ggggguggaga-gggu-----uuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	auuucugcgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccuuggggagggggggcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccua
	.(((((((.......)))))))........((((.(((.(((....((((((.....))))))....((((((((((((..(((...(((((((((.(((..(((.((....)))))..)))..))))))))).)))..)))....))))))))).((((((((....(((......(((((((((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))..))))))))))))).)))...)))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.722.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	4.277094	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu--ugggcuccccccggggaaaaaaa
            ++++++----+++------+++++++++++++||++++++++++++------+++++
            ++++++---|+++-|||||+++++++++++++--++++++++++++------+++++
    REV:    ggguggaga-gggu-----uuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	gugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccuuggggagggggggcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccua
	(((((........................)))))...((((((..((((.(((((((...)))))))))))))))))..((((((..(((....)))...))))))((((((.(((((..((.((((((((((....)))))))))).))((((((....(((......(((((((((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))..))))))))))))).)))...))))))))))).))))))..

##################################################

##################################################
>Contig4007.722.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	1.611288	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu---ugggcuccccccggggaaaaaaa
            +++----+++++--+++++++-++++++|||++++++++++++------+++++
            +++||||+++++--+++++++-++++++---++++++++++++------+++++
    REV:    ggu----ggagaggguuuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	gugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccuuggggagggggggcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccua
	(((((........................)))))...((((((..((((.(((((((...)))))))))))))))))..((((((..(((....)))...))))))((((((.(((((.((((((((((((((....))))))))...))))))(((....(((((..(((((((.((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))...)))))).)))))))..)))))))).))))).))))))..

##################################################

##################################################
>Contig4007.743.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-0.778537833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagggggg----gcuuucccaaacccccgugga-ggguuuuc
            +++++++++||||+++--+++---+++++++++-|+++--+++
            +++++++++----+++--+++-||+++++++++--+++--+++
    REV:    cuucccccccaaacgggggggg--gggggcacccgcuuggggg
	

>Contig4007.743.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	4.244668	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu--ugggcuccccccggggaaaaaaa
            ++++++++----+++------+++++++++++++||++++++++++++------+++++
            ++++++++---|+++-|||||+++++++++++++--++++++++++++------+++++
    REV:    ggggguggaga-gggu-----uuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	aagggagugauacaaguggggaucagcuauccccuuggggagggggggcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccua
	.((((.(((.(((....((((((.....))))))....((((((((((((..(((...(((((((((.(((..(((.........)))..)))..))))))))).)))..)))....))))))))).((((((((....(((......(((((((((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))..))))))))))))).)))...)))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.743.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-0.626506833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagggggg----gcuuucccaaacccccgugga-ggguuuucauu
            +++++++++||||+++--+++---+++++++++-|+++--+++-++
            +++++++++----+++--+++-||+++++++++--+++--+++|++
    REV:    cuucccccccaaacgggggggg--gggggcacccgcuuggggg-gg
	

>Contig4007.743.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	4.244668	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu--ugggcuccccccggggaaaaaaa
            ++++++++----+++------+++++++++++++||++++++++++++------+++++
            ++++++++---|+++-|||||+++++++++++++--++++++++++++------+++++
    REV:    ggggguggaga-gggu-----uuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	aagggagugauacaaguggggaucagcuauccccuuggggagggggggcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccua
	.((((.(((.(((....((((((.....))))))....((((((((((((..(((...(((((((((.(((..(((.((....)))))..)))..))))))))).)))..)))....))))))))).((((((((....(((......(((((((((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))..))))))))))))).)))...)))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.747.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	4.277094	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu--ugggcuccccccggggaaaaaaa
            ++++++----+++------+++++++++++++||++++++++++++------+++++
            ++++++---|+++-|||||+++++++++++++--++++++++++++------+++++
    REV:    ggguggaga-gggu-----uuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	gagugauacaaguggggaucagcuauccccuuggggagggggggcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccua
	............((((((..((((.(((((((...)))))))))))))))))..((((((..(((....)))...))))))((((((.(((((..((.((((((((((....)))))))))).))((((((....(((......(((((((((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))..))))))))))))).)))...))))))))))).))))))..

##################################################

##################################################
>Contig4007.747.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	1.611288	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu---ugggcuccccccggggaaaaaaa
            +++----+++++--+++++++-++++++|||++++++++++++------+++++
            +++||||+++++--+++++++-++++++---++++++++++++------+++++
    REV:    ggu----ggagaggguuuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	gagugauacaaguggggaucagcuauccccuuggggagggggggcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccua
	............((((((..((((.(((((((...)))))))))))))))))..((((((..(((....)))...))))))((((((.(((((.((((((((((((((....))))))))...))))))(((....(((((..(((((((.((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))...)))))).)))))))..)))))))).))))).))))))..

##################################################

##################################################
>Contig4007.758.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	4.277094	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu--ugggcuccccccggggaaaaaaa
            ++++++----+++------+++++++++++++||++++++++++++------+++++
            ++++++---|+++-|||||+++++++++++++--++++++++++++------+++++
    REV:    ggguggaga-gggu-----uuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	guggggaucagcuauccccuuggggagggggggcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccu
	.((((((..((((.(((((((...)))))))))))))))))..((((((..(((....)))...))))))((((((.(((((..((.((((((((((....)))))))))).))((((((....(((......(((((((((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))..))))))))))))).)))...))))))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.758.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	1.611288	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu---ugggcuccccccggggaaaaaaa
            +++----+++++--+++++++-++++++|||++++++++++++------+++++
            +++||||+++++--+++++++-++++++---++++++++++++------+++++
    REV:    ggu----ggagaggguuuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	guggggaucagcuauccccuuggggagggggggcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccu
	.((((((..((((.(((((((...)))))))))))))))))..((((((..(((....)))...))))))((((((.(((((.((((((((((((((....))))))))...))))))(((....(((((..(((((((.((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))...)))))).)))))))..)))))))).))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.761.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	4.277094	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu--ugggcuccccccggggaaaaaaa
            ++++++----+++------+++++++++++++||++++++++++++------+++++
            ++++++---|+++-|||||+++++++++++++--++++++++++++------+++++
    REV:    ggguggaga-gggu-----uuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	gggaucagcuauccccuuggggagggggggcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccu
	((((..((((.(((((((...))))))))))).))))...((((((..(((....)))...))))))((((((.(((((..((.((((((((((....)))))))))).))((((((....(((......(((((((((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))..))))))))))))).)))...))))))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.761.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	1.611288	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu---ugggcuccccccggggaaaaaaa
            +++----+++++--+++++++-++++++|||++++++++++++------+++++
            +++||||+++++--+++++++-++++++---++++++++++++------+++++
    REV:    ggu----ggagaggguuuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	gggaucagcuauccccuuggggagggggggcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccu
	((((..((((.(((((((...))))))))))).))))...((((((..(((....)))...))))))((((((.(((((.((((((((((((((....))))))))...))))))(((....(((((..(((((((.((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))...)))))).)))))))..)))))))).))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.771.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	4.277094	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu--ugggcuccccccggggaaaaaaa
            ++++++----+++------+++++++++++++||++++++++++++------+++++
            ++++++---|+++-|||||+++++++++++++--++++++++++++------+++++
    REV:    ggguggaga-gggu-----uuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	auccccuuggggagggggggcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccua
	.((((....)))).(((((((..((((...((((((..(((....)))...)))))).))))..(((((..((.((((((((((....)))))))))).))((((((....(((......(((((((((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))..))))))))))))).)))...))))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.771.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	1.611288	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu---ugggcuccccccggggaaaaaaa
            +++----+++++--+++++++-++++++|||++++++++++++------+++++
            +++||||+++++--+++++++-++++++---++++++++++++------+++++
    REV:    ggu----ggagaggguuuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	auccccuuggggagggggggcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccua
	.((((....)))).(((((((..((((...((((((..(((....)))...)))))).))))..(((((.((((((((((((((....))))))))...))))))(((....(((((..(((((((.((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))...)))))).)))))))..)))))))).))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.782.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	4.244668	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu--ugggcuccccccggggaaaaaaa
            ++++++++----+++------+++++++++++++||++++++++++++------+++++
            ++++++++---|+++-|||||+++++++++++++--++++++++++++------+++++
    REV:    ggggguggaga-gggu-----uuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	gagggggggcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccua
	.((((((.((...(((...((((((..(((....)))...))))))..(((....)))..)))((((((((((....)))))))))).((((((((....(((......(((((((((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))..))))))))))))).)))...))))))))..)).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.788.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	1.536584	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgc-ccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu---ugggcuccccccggggaaaaaaa
            +++|++++-+++----+++++--+++++++-++++++|||++++++++++++------+++++
            +++-++++|+++||||+++++--+++++++-++++++---++++++++++++------+++++
    REV:    gcgugggg-ggu----ggagaggguuuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	gggcuuucccaaacccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccu
	((((..((((...((((((..(((....)))...)))))).))))...))))..((((((((((((.....)))))))..(((((((.(((....(((((..(((((((.((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))...)))))).)))))))..)))))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.800.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	4.277094	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu--ugggcuccccccggggaaaaaaa
            ++++++----+++------+++++++++++++||++++++++++++------+++++
            ++++++---|+++-|||||+++++++++++++--++++++++++++------+++++
    REV:    ggguggaga-gggu-----uuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	acccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccu
	.((((((..(((....)))...))))))((((((.(((((..((.((((((((((....)))))))))).))((((((....(((......(((((((((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))..))))))))))))).)))...))))))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.800.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	1.611288	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu---ugggcuccccccggggaaaaaaa
            +++----+++++--+++++++-++++++|||++++++++++++------+++++
            +++||||+++++--+++++++-++++++---++++++++++++------+++++
    REV:    ggu----ggagaggguuuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	acccccguggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccu
	.((((((..(((....)))...))))))((((((.(((((.((((((((((((((....))))))))...))))))(((....(((((..(((((((.((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))...)))))).)))))))..)))))))).))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.808.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	4.244668	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu--ugggcuccccccggggaaaaaaa
            ++++++++----+++------+++++++++++++||++++++++++++------+++++
            ++++++++---|+++-|||||+++++++++++++--++++++++++++------+++++
    REV:    ggggguggaga-gggu-----uuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	ggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccu
	((.((((.......((..(((((((((.((((............)))).)))))))))..))((((((((....(((......(((((((((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))..))))))))))))).)))...))))))))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.808.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	4.244668	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu--ugggcuccccccggggaaaaaaa
            ++++++++----+++------+++++++++++++||++++++++++++------+++++
            ++++++++---|+++-|||||+++++++++++++--++++++++++++------+++++
    REV:    ggggguggaga-gggu-----uuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	ggaggguuuucauucgggggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccu
	((.((((.......(((((((((((((.((((............)))).)))))))))))))((((((((....(((......(((((((((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))..))))))))))))).)))...))))))))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.826.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	4.277094	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu--ugggcuccccccggggaaaaaaa
            ++++++----+++------+++++++++++++||++++++++++++------+++++
            ++++++---|+++-|||||+++++++++++++--++++++++++++------+++++
    REV:    ggguggaga-gggu-----uuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	ggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccua
	.(((((((.(((((..((.((((((((((....)))))))))).))((((((....(((......(((((((((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))..))))))))))))).)))...))))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.826.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	1.611288	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu---ugggcuccccccggggaaaaaaa
            +++----+++++--+++++++-++++++|||++++++++++++------+++++
            +++||||+++++--+++++++-++++++---++++++++++++------+++++
    REV:    ggu----ggagaggguuuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	ggggggguucgcccacgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccua
	.(((((((.(((((.((((((((((((((....))))))))...))))))(((....(((((..(((((((.((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))...)))))).)))))))..)))))))).))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.841.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	1.536584	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgc-ccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu---ugggcuccccccggggaaaaaaa
            +++|++++-+++----+++++--+++++++-++++++|||++++++++++++------+++++
            +++-++++|+++||||+++++--+++++++-++++++---++++++++++++------+++++
    REV:    gcgugggg-ggu----ggagaggguuuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	cgggggggggggggcaaacccccccuucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgcccccu
	.((((((((((((.....)))))))..(((((((.(((....(((((..(((((((.((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))...)))))).)))))))..)))))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4007.867.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	1.536584	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgc-ccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuu---ugggcuccccccggggaaaaaaa
            +++|++++-+++----+++++--+++++++-++++++|||++++++++++++------+++++
            +++-++++|+++||||+++++--+++++++-++++++---++++++++++++------+++++
    REV:    gcgugggg-ggu----ggagaggguuuuuuuaaaaaaaacacccgggggggggugauguuuuu
	
	ucgcccccgccgcggcccuuuuucggaaaauuuuuuuugggcuccccccggggaaaaaaaaauuuuuuuguagugggggggggcccacaaaaaaaauuuuuuugggagagguggggggugcgc
	.(((((((.(((....(((((..(((((((.((((((((((((((((((......(((((....)))))......))))))))))))...)))))).)))))))..)))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig4014.734.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.06	MeanVal:	-0.369675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggguguu-gcgccucucccaggggguggggggguguggggggg
            +++++-+++|++++--------+++++-+++--++++++++++++
            +++++|+++-++++||||||||+++++-+++--++++++++++++
    REV:    ccccc-cgaccgcg--------cccccccucuuucgcgccccccc
	
	cuuuuucucccccuucggggaaagggggggggcuuuuucuccaaaaauccccgccgugggggaggguauuucccaguuucuugggggggagagaggggguguugcgccucucccagggggugggggggugugggggggccaccaaaacacccccccgcgcuuucucccccccgcgccagccccccggugcgcgccccccuucuauauuucgggagagagaa
	.((((((((((((....))...((..(((((((..(((((((.....(((((......))))).......((((((....)))))).)))))))(((((.(((((((........(((((.(((..((((((((((((...........))))))))))))..))).))))))))).)))))))).......)))))))..)).......)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4014.734.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.06	MeanVal:	-0.369675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggguguu-gcgccucucccaggggguggggggguguggggggg
            +++++-+++|++++--------+++++-+++--++++++++++++
            +++++|+++-++++||||||||+++++-+++--++++++++++++
    REV:    ccccc-cgaccgcg--------cccccccucuuucgcgccccccc
	
	cuuuuucucccccuucggggaaagggggggggcuuuuucuccaaaaauccccgccgugggggaggguauuucccaguuucuugggggggagagaggggguguugcgccucucccagggggugggggggugugggggggccaccaaaacacccccccgcgcuuucucccccccgcgccagccccccggugcgcgccccccuucuauauuucgggagagagaa
	.((((((((((((....))...(((((((((((..(((((((.....(((((......))))).......((((((....)))))).)))))))(((((.(((((((........(((((.(((..((((((((((((...........))))))))))))..))).))))))))).)))))))).......))))))))))).......)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4014.740.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.06	MeanVal:	-0.369675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggguguu-gcgccucucccaggggguggggggguguggggggg
            +++++-+++|++++--------+++++-+++--++++++++++++
            +++++|+++-++++||||||||+++++-+++--++++++++++++
    REV:    ccccc-cgaccgcg--------cccccccucuuucgcgccccccc
	
	cucccccuucggggaaagggggggggcuuuuucuccaaaaauccccgccgugggggaggguauuucccaguuucuugggggggagagaggggguguugcgccucucccagggggugggggggugugggggggccaccaaaacacccccccgcgcuuucucccccccgcgccagccccccggugcgcgccccccuucuauauuucgggagagagaaaaauaauauauuucuucuuucuguuucgu
	.(((((....))))).(((((((((((..(((((((.....(((((......))))).......((((((....)))))).)))))))(((((.(((((((........(((((.(((..((((((((((((...........))))))))))))..))).))))))))).)))))))).......)))))))))))......(((((((((((((((((...))))).))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig4014.740.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.06	MeanVal:	-0.369675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggguguu-gcgccucucccaggggguggggggguguggggggg
            +++++-+++|++++--------+++++-+++--++++++++++++
            +++++|+++-++++||||||||+++++-+++--++++++++++++
    REV:    ccccc-cgaccgcg--------cccccccucuuucgcgccccccc
	
	cucccccuucggggaaagggggggggcuuuuucuccaaaaauccccgccgugggggaggguauuucccaguuucuugggggggagagaggggguguugcgccucucccagggggugggggggugugggggggccaccaaaacacccccccgcgcuuucucccccccgcgccagccccccggugcgcgccccccuucuauauuucgggagagagaaaaauaauauauuucuucuuucuguuucgu
	.(((((....))))).((..(((((((..(((((((.....(((((......))))).......((((((....)))))).)))))))(((((.(((((((........(((((.(((..((((((((((((...........))))))))))))..))).))))))))).)))))))).......)))))))..))......(((((((((((((((((...))))).))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig4014.743.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.06	MeanVal:	-0.369675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggguguu-gcgccucucccaggggguggggggguguggggggg
            +++++-+++|++++--------+++++-+++--++++++++++++
            +++++|+++-++++||||||||+++++-+++--++++++++++++
    REV:    ccccc-cgaccgcg--------cccccccucuuucgcgccccccc
	
	ccccuucggggaaagggggggggcuuuuucuccaaaaauccccgccgugggggaggguauuucccaguuucuugggggggagagaggggguguugcgccucucccagggggugggggggugugggggggccaccaaaacacccccccgcgcuuucucccccccgcgccagccccccggugcgcgccccccuucuauauuucgggagagagaaaaauaauauauuucuucuuucuguuucguuggg
	.(((....)))..(((((((((((..(((((((.....(((((......))))).......((((((....)))))).)))))))(((((.(((((((........(((((.(((..((((((((((((...........))))))))))))..))).))))))))).)))))))).......)))))))))))......(((((((((((((((((...))))).))))))))..)))).....

##################################################

##################################################
>Contig4014.743.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.06	MeanVal:	-0.369675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggguguu-gcgccucucccaggggguggggggguguggggggg
            +++++-+++|++++--------+++++-+++--++++++++++++
            +++++|+++-++++||||||||+++++-+++--++++++++++++
    REV:    ccccc-cgaccgcg--------cccccccucuuucgcgccccccc
	
	ccccuucggggaaagggggggggcuuuuucuccaaaaauccccgccgugggggaggguauuucccaguuucuugggggggagagaggggguguugcgccucucccagggggugggggggugugggggggccaccaaaacacccccccgcgcuuucucccccccgcgccagccccccggugcgcgccccccuucuauauuucgggagagagaaaaauaauauauuucuucuuucuguuucguuggg
	.(((....)))..((..(((((((..(((((((.....(((((......))))).......((((((....)))))).)))))))(((((.(((((((........(((((.(((..((((((((((((...........))))))))))))..))).))))))))).)))))))).......)))))))..))......(((((((((((((((((...))))).))))))))..)))).....

##################################################

##################################################
>Contig4014.755.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.06	MeanVal:	-0.369675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggguguu-gcgccucucccaggggguggggggguguggggggg
            +++++-+++|++++--------+++++-+++--++++++++++++
            +++++|+++-++++||||||||+++++-+++--++++++++++++
    REV:    ccccc-cgaccgcg--------cccccccucuuucgcgccccccc
	
	aagggggggggcuuuuucuccaaaaauccccgccgugggggaggguauuucccaguuucuugggggggagagaggggguguugcgccucucccagggggugggggggugugggggggccaccaaaacacccccccgcgcuuucucccccccgcgccagccccccggugcgcgccccccuucuauauuucgggagagagaaaaauaauauauuucuucuuucuguuucgu
	.((..(((((((..(((((((.....(((((......))))).......((((((....)))))).)))))))(((((.(((((((........(((((.(((..((((((((((((...........))))))))))))..))).))))))))).)))))))).......)))))))..))......(((((((((((((((((...))))).))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig4014.755.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.06	MeanVal:	-0.369675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggguguu-gcgccucucccaggggguggggggguguggggggg
            +++++-+++|++++--------+++++-+++--++++++++++++
            +++++|+++-++++||||||||+++++-+++--++++++++++++
    REV:    ccccc-cgaccgcg--------cccccccucuuucgcgccccccc
	
	aagggggggggcuuuuucuccaaaaauccccgccgugggggaggguauuucccaguuucuugggggggagagaggggguguugcgccucucccagggggugggggggugugggggggccaccaaaacacccccccgcgcuuucucccccccgcgccagccccccggugcgcgccccccuucuauauuucgggagagagaaaaauaauauauuucuucuuucuguuucgu
	.(((((((((((..(((((((.....(((((......))))).......((((((....)))))).)))))))(((((.(((((((........(((((.(((..((((((((((((...........))))))))))))..))).))))))))).)))))))).......)))))))))))......(((((((((((((((((...))))).))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig4014.815.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.07	MeanVal:	-0.350224	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggagaga---ggggguguu-gcgccucucccaggggguggggggguguggggggg
            +++++++-----|||+++++-+++|++++--------+++++-+++--++++++++++++
            +++++++--------+++++|+++-++++||||||||+++++-+++--++++++++++++
    REV:    uccccccgcgcguggccccc-cgaccgcg--------cccccccucuuucgcgccccccc
	
	ugggggggagagaggggguguugcgccucucccagggggugggggggugugggggggccaccaaaacacccccccgcgcuuucucccccccgcgccagccccccggugcgcgccccccuucuauauuucgggagagagaaaaauaauauauuucuucuuucuguuucguuggg
	.(((((((.....(((((.(((((((........(((((.(((..((((((((((((...........))))))))))))..))).))))))))).))))))))........))))))).(((.....((((((..(((((.........)))))..))))))......))).

##################################################

##################################################
>Contig4042.388.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-0.945836666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccau-ugcuacucccagggaaaucagcaugcuucaac
            ++++-|++++++-----+++++++++------++++++
            ++++--++++++-||||+++++++++||||||++++++
    REV:    ugguucaugaugc----cccuuuagu------gaguug
	
	aauuuucaacccaacaauggucugaaaaagaccagugccauugcuacucccagggaaaucagcaugcuucaacaucuguugagugauuuccccguaguacuugguggaaaug
	.((((((..........((((((.....))))))..((((.((((((.....(((((((((......((((((....))))))))))))))).))))))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4042.397.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-0.945836666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccau-ugcuacucccagggaaaucagcaugcuucaac
            ++++-|++++++-----+++++++++------++++++
            ++++--++++++-||||+++++++++||||||++++++
    REV:    ugguucaugaugc----cccuuuagu------gaguug
	
	cccaacaauggucugaaaaagaccagugccauugcuacucccagggaaaucagcaugcuucaacaucuguugagugauuuccccguaguacuuggugga
	.((.....((((((.....))))))..((((.((((((.....(((((((((......((((((....))))))))))))))).))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4042.404.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-0.945836666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccau-ugcuacucccagggaaaucagcaugcuucaac
            ++++-|++++++-----+++++++++------++++++
            ++++--++++++-||||+++++++++||||||++++++
    REV:    ugguucaugaugc----cccuuuagu------gaguug
	
	auggucugaaaaagaccagugccauugcuacucccagggaaaucagcaugcuucaacaucuguugagugauuuccccguaguacuuggug
	.((((((.....))))))..((((.((((((.....(((((((((......((((((....))))))))))))))).))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig4042.423.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-0.945836666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccau-ugcuacucccagggaaaucagcaugcuucaac
            ++++-|++++++-----+++++++++------++++++
            ++++--++++++-||||+++++++++||||||++++++
    REV:    ugguucaugaugc----cccuuuagu------gaguug
	
	ugccauugcuacucccagggaaaucagcaugcuucaacaucuguugagugauuuccccguaguacuuggug
	.((((.((((((.....(((((((((......((((((....))))))))))))))).))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig4046.896.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	0.406628	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggucg---------------------uucgggugggggggaguuagggcccuaaagaggg
            ++++++|||||||||||||||||||||++++++-+++++++-----++++++++-++++++
            ++++++---------------------++++++|+++++++---||++++++++-++++++
    REV:    cccagccaaaaaaaaaauacaaaaagagagucc-cccccccccc--cccgggauaucuuuu
	
	cuggaguuuauccaacugaaaauggaauguuauauccccguuucuuccgucauugauucgcuguccuugggucguucgggugggggggaguuagggcccuaaagagggucguauuaaaaaaucuuuuggccguugguuuuuaacaccgaaaggggguaaaacggguuuucccaaaaaacgggggaauagcccggaaaaaaaauguggaaccaaaaggccccccaaaagggccccggaacccuaaaaaagggccgguuuuuugggguuuuuuuuucuauagggcccccccccccccccugagagaaaaacauaaaaaaaaaaccgaccccucaaauauaaagagaaggugggagaa
	.((((.....))))......(((((............)))))(((((((((.................((((((((((((.(((((((.....((((((((.((((((...................((((.((((((((..((.((....))..))....(((((((((((.........))))).))))))............))))))))..))))((((((((((...((((..((((.....)))))))))))))))))).....)))))).))))))))...))))))))))))).....................))))))(((.........)))..))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4046.896.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	0.406628	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggucg---------------------uucgggugggggggaguuagggcccuaaagaggg
            ++++++|||||||||||||||||||||++++++-+++++++-----++++++++-++++++
            ++++++---------------------++++++|+++++++---||++++++++-++++++
    REV:    cccagccaaaaaaaaaauacaaaaagagagucc-cccccccccc--cccgggauaucuuuu
	
	cuggaguuuauccaacugaaaauggaauguuauauccccguuucuuccgucauugauucgcuguccuugggucguucgggugggggggaguuagggcccuaaagagggucguauuaaaaaaucuuuuggccguugguuuuuaacaccgaaaggggguaaaacggguuuucccaaaaaacgggggaauagcccggaaaaaaaauguggaaccaaaaggccccccaaaagggccccggaacccuaaaaaagggccgguuuuuugggguuuuuuuuucuauagggcccccccccccccccugagagaaaaacauaaaaaaaaaaccgaccccucaaauauaaagagaaggugggagaa
	.((((.....))))......(((((............)))))(((((((((...(((.....)))...((((((((((((.(((((((.....((((((((.((((((...................((((.((((((((..((.((....))..))....(((((((((((.........))))).))))))............))))))))..))))((((((((((...((((..((((.....)))))))))))))))))).....)))))).))))))))...))))))))))))).....................)))))).................))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4046.905.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	0.406628	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggucg---------------------uucgggugggggggaguuagggcccuaaagaggg
            ++++++|||||||||||||||||||||++++++-+++++++-----++++++++-++++++
            ++++++---------------------++++++|+++++++---||++++++++-++++++
    REV:    cccagccaaaaaaaaaauacaaaaagagagucc-cccccccccc--cccgggauaucuuuu
	
	auccaacugaaaauggaauguuauauccccguuucuuccgucauugauucgcuguccuugggucguucgggugggggggaguuagggcccuaaagagggucguauuaaaaaaucuuuuggccguugguuuuuaacaccgaaaggggguaaaacggguuuucccaaaaaacgggggaauagcccggaaaaaaaauguggaaccaaaaggccccccaaaagggccccggaacccuaaaaaagggccgguuuuuugggguuuuuuuuucuauagggcccccccccccccccugagagaaaaacauaaaaaaaaaaccgaccccucaaauauaaagagaaggugggagaa
	.((((........))))...............((((((((((.................((((((((((((.(((((((.....((((((((.((((((...................((((.((((((((..((.((....))..))....(((((((((((.........))))).))))))............))))))))..))))((((((((((...((((..((((.....)))))))))))))))))).....)))))).))))))))...))))))))))))).....................))))))(((.........)))..))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4046.905.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	0.406628	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggucg---------------------uucgggugggggggaguuagggcccuaaagaggg
            ++++++|||||||||||||||||||||++++++-+++++++-----++++++++-++++++
            ++++++---------------------++++++|+++++++---||++++++++-++++++
    REV:    cccagccaaaaaaaaaauacaaaaagagagucc-cccccccccc--cccgggauaucuuuu
	
	auccaacugaaaauggaauguuauauccccguuucuuccgucauugauucgcuguccuugggucguucgggugggggggaguuagggcccuaaagagggucguauuaaaaaaucuuuuggccguugguuuuuaacaccgaaaggggguaaaacggguuuucccaaaaaacgggggaauagcccggaaaaaaaauguggaaccaaaaggccccccaaaagggccccggaacccuaaaaaagggccgguuuuuugggguuuuuuuuucuauagggcccccccccccccccugagagaaaaacauaaaaaaaaaaccgaccccucaaauauaaagagaaggugggagaa
	.((((........))))........((((..((((((........(((.....)))...((((((((((((.(((((((.....((((((((.((((((...................((((.((((((((..((.((....))..))....(((((((((((.........))))).))))))............))))))))..))))((((((((((...((((..((((.....)))))))))))))))))).....)))))).))))))))...))))))))))))).....................))))))............))))))..))))...

##################################################

##################################################
>Contig4046.905.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	0.406628	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggucg---------------------uucgggugggggggaguuagggcccuaaagaggg
            ++++++|||||||||||||||||||||++++++-+++++++-----++++++++-++++++
            ++++++---------------------++++++|+++++++---||++++++++-++++++
    REV:    cccagccaaaaaaaaaauacaaaaagagagucc-cccccccccc--cccgggauaucuuuu
	
	auccaacugaaaauggaauguuauauccccguuucuuccgucauugauucgcuguccuugggucguucgggugggggggaguuagggcccuaaagagggucguauuaaaaaaucuuuuggccguugguuuuuaacaccgaaaggggguaaaacggguuuucccaaaaaacgggggaauagcccggaaaaaaaauguggaaccaaaaggccccccaaaagggccccggaacccuaaaaaagggccgguuuuuugggguuuuuuuuucuauagggcccccccccccccccugagagaaaaacauaaaaaaaaaaccgaccccucaaauauaaagagaaggugggagaa
	.((((........))))...............((((((((((...(((.....)))...((((((((((((.(((((((.....((((((((.((((((...................((((.((((((((..((.((....))..))....(((((((((((.........))))).))))))............))))))))..))))((((((((((...((((..((((.....)))))))))))))))))).....)))))).))))))))...))))))))))))).....................)))))).................))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4046.915.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	0.406628	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggucg---------------------uucgggugggggggaguuagggcccuaaagaggg
            ++++++|||||||||||||||||||||++++++-+++++++-----++++++++-++++++
            ++++++---------------------++++++|+++++++---||++++++++-++++++
    REV:    cccagccaaaaaaaaaauacaaaaagagagucc-cccccccccc--cccgggauaucuuuu
	
	aaauggaauguuauauccccguuucuuccgucauugauucgcuguccuugggucguucgggugggggggaguuagggcccuaaagagggucguauuaaaaaaucuuuuggccguugguuuuuaacaccgaaaggggguaaaacggguuuucccaaaaaacgggggaauagcccggaaaaaaaauguggaaccaaaaggccccccaaaagggccccggaacccuaaaaaagggccgguuuuuugggguuuuuuuuucuauagggcccccccccccccccugagagaaaaacauaaaaaaaaaaccgaccccucaaauauaaagagaaggugggagaa
	.(((((............)))))(((((((((.................((((((((((((.(((((((.....((((((((.((((((...................((((.((((((((..((.((....))..))....(((((((((((.........))))).))))))............))))))))..))))((((((((((...((((..((((.....)))))))))))))))))).....)))))).))))))))...))))))))))))).....................))))))(((.........)))..))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4046.915.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	0.406628	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggucg---------------------uucgggugggggggaguuagggcccuaaagaggg
            ++++++|||||||||||||||||||||++++++-+++++++-----++++++++-++++++
            ++++++---------------------++++++|+++++++---||++++++++-++++++
    REV:    cccagccaaaaaaaaaauacaaaaagagagucc-cccccccccc--cccgggauaucuuuu
	
	aaauggaauguuauauccccguuucuuccgucauugauucgcuguccuugggucguucgggugggggggaguuagggcccuaaagagggucguauuaaaaaaucuuuuggccguugguuuuuaacaccgaaaggggguaaaacggguuuucccaaaaaacgggggaauagcccggaaaaaaaauguggaaccaaaaggccccccaaaagggccccggaacccuaaaaaagggccgguuuuuugggguuuuuuuuucuauagggcccccccccccccccugagagaaaaacauaaaaaaaaaaccgaccccucaaauauaaagagaaggugggagaa
	.(((((............)))))(((((((((...(((.....)))...((((((((((((.(((((((.....((((((((.((((((...................((((.((((((((..((.((....))..))....(((((((((((.........))))).))))))............))))))))..))))((((((((((...((((..((((.....)))))))))))))))))).....)))))).))))))))...))))))))))))).....................)))))).................))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4046.919.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	0.406628	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggucg---------------------uucgggugggggggaguuagggcccuaaagaggg
            ++++++|||||||||||||||||||||++++++-+++++++-----++++++++-++++++
            ++++++---------------------++++++|+++++++---||++++++++-++++++
    REV:    cccagccaaaaaaaaaauacaaaaagagagucc-cccccccccc--cccgggauaucuuuu
	
	ggaauguuauauccccguuucuuccgucauugauucgcuguccuugggucguucgggugggggggaguuagggcccuaaagagggucguauuaaaaaaucuuuuggccguugguuuuuaacaccgaaaggggguaaaacggguuuucccaaaaaacgggggaauagcccggaaaaaaaauguggaaccaaaaggccccccaaaagggccccggaacccuaaaaaagggccgguuuuuugggguuuuuuuuucuauagggcccccccccccccccugagagaaaaacauaaaaaaaaaaccgaccccucaaauauaaagagaaggugggagaa
	(((........)))....((((((((((.................((((((((((((.(((((((.....((((((((.((((((...................((((.((((((((..((.((....))..))....(((((((((((.........))))).))))))............))))))))..))))((((((((((...((((..((((.....)))))))))))))))))).....)))))).))))))))...))))))))))))).....................))))))(((.........)))..))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4046.919.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	0.406628	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggucg---------------------uucgggugggggggaguuagggcccuaaagaggg
            ++++++|||||||||||||||||||||++++++-+++++++-----++++++++-++++++
            ++++++---------------------++++++|+++++++---||++++++++-++++++
    REV:    cccagccaaaaaaaaaauacaaaaagagagucc-cccccccccc--cccgggauaucuuuu
	
	ggaauguuauauccccguuucuuccgucauugauucgcuguccuugggucguucgggugggggggaguuagggcccuaaagagggucguauuaaaaaaucuuuuggccguugguuuuuaacaccgaaaggggguaaaacggguuuucccaaaaaacgggggaauagcccggaaaaaaaauguggaaccaaaaggccccccaaaagggccccggaacccuaaaaaagggccgguuuuuugggguuuuuuuuucuauagggcccccccccccccccugagagaaaaacauaaaaaaaaaaccgaccccucaaauauaaagagaaggugggagaa
	(((........)))....((((((((((...(((.....)))...((((((((((((.(((((((.....((((((((.((((((...................((((.((((((((..((.((....))..))....(((((((((((.........))))).))))))............))))))))..))))((((((((((...((((..((((.....)))))))))))))))))).....)))))).))))))))...))))))))))))).....................)))))).................))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4046.936.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	0.406628	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggucg---------------------uucgggugggggggaguuagggcccuaaagaggg
            ++++++|||||||||||||||||||||++++++-+++++++-----++++++++-++++++
            ++++++---------------------++++++|+++++++---||++++++++-++++++
    REV:    cccagccaaaaaaaaaauacaaaaagagagucc-cccccccccc--cccgggauaucuuuu
	
	uuucuuccgucauugauucgcuguccuugggucguucgggugggggggaguuagggcccuaaagagggucguauuaaaaaaucuuuuggccguugguuuuuaacaccgaaaggggguaaaacggguuuucccaaaaaacgggggaauagcccggaaaaaaaauguggaaccaaaaggccccccaaaagggccccggaacccuaaaaaagggccgguuuuuugggguuuuuuuuucuauagggcccccccccccccccugagagaaaaacauaaaaaaaaaaccgaccccucaaauauaaagagaaggugggagaa
	.((((((((((.................((((((((((((.(((((((.....((((((((.((((((...................((((.((((((((..((.((....))..))....(((((((((((.........))))).))))))............))))))))..))))((((((((((...((((..((((.....)))))))))))))))))).....)))))).))))))))...))))))))))))).....................))))))(((.........)))..))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4046.936.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	0.406628	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggucg---------------------uucgggugggggggaguuagggcccuaaagaggg
            ++++++|||||||||||||||||||||++++++-+++++++-----++++++++-++++++
            ++++++---------------------++++++|+++++++---||++++++++-++++++
    REV:    cccagccaaaaaaaaaauacaaaaagagagucc-cccccccccc--cccgggauaucuuuu
	
	uuucuuccgucauugauucgcuguccuugggucguucgggugggggggaguuagggcccuaaagagggucguauuaaaaaaucuuuuggccguugguuuuuaacaccgaaaggggguaaaacggguuuucccaaaaaacgggggaauagcccggaaaaaaaauguggaaccaaaaggccccccaaaagggccccggaacccuaaaaaagggccgguuuuuugggguuuuuuuuucuauagggcccccccccccccccugagagaaaaacauaaaaaaaaaaccgaccccucaaauauaaagagaaggugggagaa
	.((((((((((...(((.....)))...((((((((((((.(((((((.....((((((((.((((((...................((((.((((((((..((.((....))..))....(((((((((((.........))))).))))))............))))))))..))))((((((((((...((((..((((.....)))))))))))))))))).....)))))).))))))))...))))))))))))).....................)))))).................))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4046.951.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	0.354944	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgcuguc-cuu----------gggucg---------------------uucgggugggggggaguuagggcccuaaagaggg
            ++++++-++|+++||||||||||++++++|||||||||||||||||||||++++++-+++++++-----++++++++-++++++
            ++++++-++-+++----------++++++---------------------++++++|+++++++---||++++++++-++++++
    REV:    ggguggaagagaaauauaaacuccccagccaaaaaaaaaauacaaaaagagagucc-cccccccccc--cccgggauaucuuuu
	
	auucgcuguccuugggucguucgggugggggggaguuagggcccuaaagagggucguauuaaaaaaucuuuuggccguugguuuuuaacaccgaaaggggguaaaacggguuuucccaaaaaacgggggaauagcccggaaaaaaaauguggaaccaaaaggccccccaaaagggccccggaacccuaaaaaagggccgguuuuuugggguuuuuuuuucuauagggcccccccccccccccugagagaaaaacauaaaaaaaaaaccgaccccucaaauauaaagagaagguggga
	.((((((.(((((((((((((((((.(((((((.....((((((((.((((((...................((((.((((((((..((.((....))..))....(((((((((((.........))))).))))))............))))))))..))))((((((((((...((((..((((.....)))))))))))))))))).....)))))).))))))))...))))))))))))).....................))))))..........))).)).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4059.1022.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	0.717011666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggacuccagcaagagggcuucgcuggggcuuggaaggac----cucccggg
            +++++-----------+++----++-++++++-+++--+++||||++++++++
            +++++-----------+++||||++-++++++-+++||+++----++++++++
    REV:    ccccuaaaaagagaccccc----cgcccccggcccu--cugauaagggggccc
	
	aggggacuccagcaagagggcuucgcuggggcuuggaaggaccucccgggauaaaaaaaaauuccccccuuggggggguuggaaaagggugggcuccgccccggaggggaaaaaaccccgggguuuggagggggaaaaaauacccccccggccccgagggggcccaaauuccccgggggaauagucucccggcccccgccccccagagaaaaaucccca
	.(((((...........(((....((.((((((.(((..(((((((((((............((((((....))))))...........((((((((.((((...)))).........(((((.((((.(((((........))))))))))))))..)))))))).....))))))))....)))))).)))))).)))))...........))))).

##################################################

##################################################
>Contig4059.1038.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	-1.7243785	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcuucgcuggggcuuggaaggac----cucccggg
            +++----++-++++++-+++--+++||||++++++++
            +++--||++-++++++-+++||+++----++++++++
    REV:    ccccc--cgcccccggcccu--cugauaagggggccc
	
	agggcuucgcuggggcuuggaaggaccucccgggauaaaaaaaaauuccccccuuggggggguuggaaaagggugggcuccgccccggaggggaaaaaaccccgggguuuggagggggaaaaaauacccccccggccccgagggggcccaaauuccccgggggaauagucucccggcccccgcccccca
	.(((....((.((((((.(((..(((((((((((............((((((....))))))...........((((((((.((((...)))).........(((((.((((.(((((........))))))))))))))..)))))))).....))))))))....)))))).)))))).))..))).

##################################################

##################################################
>Contig4059.1045.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	-2.92778266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuggggcuuggaaggac----cucccggg
            ++-++++++-+++--+++||||++++++++
            ++-++++++-+++||+++----++++++++
    REV:    cgcccccggcccu--cugauaagggggccc
	
	cgcuggggcuuggaaggaccucccgggauaaaaaaaaauuccccccuuggggggguuggaaaagggugggcuccgccccggaggggaaaaaaccccgggguuuggagggggaaaaaauacccccccggccccgagggggcccaaauuccccgggggaauagucucccggcccccgcc
	.((.((((((.(((..(((((((((((............((((((....))))))...........((((((((.((((...)))).........(((((.((((.(((((........))))))))))))))..)))))))).....))))))))....)))))).)))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig4059.990.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	0.717011666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggacuccagcaagagggcuucgcuggggcuuggaaggac----cucccggg
            +++++-----------+++----++-++++++-+++--+++||||++++++++
            +++++-----------+++||||++-++++++-+++||+++----++++++++
    REV:    ccccuaaaaagagaccccc----cgcccccggcccu--cugauaagggggccc
	
	gccaauuccgugaaaguaagaauggagaaagcaggggacuccagcaagagggcuucgcuggggcuuggaaggaccucccgggauaaaaaaaaauuccccccuuggggggguuggaaaagggugggcuccgccccggaggggaaaaaaccccgggguuuggagggggaaaaaauacccccccggccccgagggggcccaaauuccccgggggaauagucucccggcccccgccccccagagaaaaaucccca
	((...((((((..........))))))...)).(((((...........(((....((.((((((.(((..(((((((((((............((((((....))))))...........((((((((.((((...)))).........(((((.((((.(((((........))))))))))))))..)))))))).....))))))))....)))))).)))))).)))))...........))))).

##################################################

##################################################
>Contig4059.994.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	0.717011666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggacuccagcaagagggcuucgcuggggcuuggaaggac----cucccggg
            +++++-----------+++----++-++++++-+++--+++||||++++++++
            +++++-----------+++||||++-++++++-+++||+++----++++++++
    REV:    ccccuaaaaagagaccccc----cgcccccggcccu--cugauaagggggccc
	
	auuccgugaaaguaagaauggagaaagcaggggacuccagcaagagggcuucgcuggggcuuggaaggaccucccgggauaaaaaaaaauuccccccuuggggggguuggaaaagggugggcuccgccccggaggggaaaaaaccccgggguuuggagggggaaaaaauacccccccggccccgagggggcccaaauuccccgggggaauagucucccggcccccgccccccagagaaaaaucccca
	.((((((..........))))))......(((((...........(((....((.((((((.(((..(((((((((((............((((((....))))))...........((((((((.((((...)))).........(((((.((((.(((((........))))))))))))))..)))))))).....))))))))....)))))).)))))).)))))...........))))).

##################################################

##################################################
>Contig4104.279.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.10095	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccugcugcggaggauacccuugcugcugaggaua-cc-cc
            ++++-++--++-+++++++++----+++---+++++|++|++
            ++++|++--++|+++++++++--||+++--|+++++-++-++
    REV:    uggg-uggugu-uccuauggguc--auguc-ccuauaggagg
	
	acagcauaacgccgcuaagcauccuucaaggaagccaacuucuuucuuuggaggagccugagcguauugcugaggaggauaacccugcugcggaggauacccuugcugcugaggauaccccugaggaggauaucccuguacuggguauccuugugguggguaugcaucuuucggguacccuugaggaggagggacuccgacagguggcuguggcugcugg
	.(((((....(((((..(((.(((((((((((((........))))))))))))).(((.(((.....))).)))......((((.((..((.(((((((((....(((...(((((((((...)).)).)))))..)))..)))))))))))..))))))...(((((.((((((.(((((......))))))).)))).)))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4104.279.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.0943749999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccugcugcggaggauacccuugcugcugaggaua-cc-cc
            ++++-+++++-++++++++++----+++---+++++|++|++
            ++++|+++++|++++++++++--||+++--|+++++-++-++
    REV:    uggg-uggug-uuccuauggguc--auguc-ccuauaggagg
	
	acagcauaacgccgcuaagcauccuucaaggaagccaacuucuuucuuuggaggagccugagcguauugcugaggaggauaacccugcugcggaggauacccuugcugcugaggauaccccugaggaggauaucccuguacuggguauccuugugguggguaugcaucuuucggguacccuugaggaggagggacuccgacagguggcuguggcugcugg
	.(((((....(((((..(((.(((((((((((((........))))))))))))).(((.(((.....))).)))......((((.(((((.((((((((((....(((...(((((((((...)).)).)))))..)))..)))))))))))))))))))...(((((.((((((.(((((......))))))).)))).)))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4104.288.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.10095	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccugcugcggaggauacccuugcugcugaggaua-cc-cc
            ++++-++--++-+++++++++----+++---+++++|++|++
            ++++|++--++|+++++++++--||+++--|+++++-++-++
    REV:    uggg-uggugu-uccuauggguc--auguc-ccuauaggagg
	
	cgccgcuaagcauccuucaaggaagccaacuucuuucuuuggaggagccugagcguauugcugaggaggauaacccugcugcggaggauacccuugcugcugaggauaccccugaggaggauaucccuguacuggguauccuugugguggguaugcaucuuucggguacccuugaggaggagggacuccgacagguggcuguggcu
	.(((((..(((.(((((((((((((........))))))))))))).(((.(((.....))).)))......((((.((..((.(((((((((....(((...(((((((((...)).)).)))))..)))..)))))))))))..))))))...(((((.((((((.(((((......))))))).)))).))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4104.288.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.0943749999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccugcugcggaggauacccuugcugcugaggaua-cc-cc
            ++++-+++++-++++++++++----+++---+++++|++|++
            ++++|+++++|++++++++++--||+++--|+++++-++-++
    REV:    uggg-uggug-uuccuauggguc--auguc-ccuauaggagg
	
	cgccgcuaagcauccuucaaggaagccaacuucuuucuuuggaggagccugagcguauugcugaggaggauaacccugcugcggaggauacccuugcugcugaggauaccccugaggaggauaucccuguacuggguauccuugugguggguaugcaucuuucggguacccuugaggaggagggacuccgacagguggcuguggcu
	.(((((..(((.(((((((((((((........))))))))))))).(((.(((.....))).)))......((((.(((((.((((((((((....(((...(((((((((...)).)).)))))..)))..)))))))))))))))))))...(((((.((((((.(((((......))))))).)))).))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4104.299.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	0.160693333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auacccuugcugcugaggauaccccuga-ggagg
            ++++++--+++++-++++++++++----|++-++
            ++++++||+++++|++++++++++-----++|++
    REV:    uauggg--uggug-uuccuaugggucauguc-cc
	
	auccuucaaggaagccaacuucuuucuuuggaggagccugagcguauugcugaggaggauaacccugcugcggaggauacccuugcugcugaggauaccccugaggaggauaucccuguacuggguauccuugugguggguaugcaucuuucggguacccuugaggaggagggacuccgacagguggcuguggcugcugguu
	.(((((((((((((........))))))))))))).(((.(((.....))).))).....((((..((..(((...((((((..(((((.((((((((((....((.((....)))).....))))))))))))))))))))).(((((.((((((.(((((......))))))).)))).))))).)))..))....))))

##################################################

##################################################
>Contig4104.299.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	0.160693333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auacccuugcugcugaggauaccccuga-ggagg
            ++++++--+++++-++++++++++----|++-++
            ++++++||+++++|++++++++++-----++|++
    REV:    uauggg--uggug-uuccuaugggucauguc-cc
	
	auccuucaaggaagccaacuucuuucuuuggaggagccugagcguauugcugaggaggauaacccugcugcggaggauacccuugcugcugaggauaccccugaggaggauaucccuguacuggguauccuugugguggguaugcaucuuucggguacccuugaggaggagggacuccgacagguggcuguggcugcugguu
	.(((((((((((((........))))))))))))).(((.(((.....))).))).....((((..(((((((...((((((..(((((.((((((((((....((.((....)))).....))))))))))))))))))))).(((((.((((((.(((((......))))))).)))).))))).)))))))....))))

##################################################

##################################################
>Contig4104.358.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	0.160693333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auacccuugcugcugaggauaccccuga-ggagg
            ++++++--+++++-++++++++++----|++-++
            ++++++||+++++|++++++++++-----++|++
    REV:    uauggg--uggug-uuccuaugggucauguc-cc
	
	uaacccugcugcggaggauacccuugcugcugaggauaccccugaggaggauaucccuguacuggguauccuugugguggguaugcaucuuucggguacccuugaggaggagggacuccgacagguggcuguggcugcugguu
	.((((..((..(((...((((((..(((((.((((((((((....((.((....)))).....))))))))))))))))))))).(((((.((((((.(((((......))))))).)))).))))).)))..))....))))

##################################################

##################################################
>Contig4104.358.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	0.160693333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auacccuugcugcugaggauaccccuga-ggagg
            ++++++--+++++-++++++++++----|++-++
            ++++++||+++++|++++++++++-----++|++
    REV:    uauggg--uggug-uuccuaugggucauguc-cc
	
	uaacccugcugcggaggauacccuugcugcugaggauaccccugaggaggauaucccuguacuggguauccuugugguggguaugcaucuuucggguacccuugaggaggagggacuccgacagguggcuguggcugcugguu
	.((((..(((((((...((((((..(((((.((((((((((....((.((....)))).....))))))))))))))))))))).(((((.((((((.(((((......))))))).)))).))))).)))))))....))))

##################################################

##################################################
>Contig4104.365.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	0.160693333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auacccuugcugcugaggauaccccuga-ggagg
            ++++++--+++++-++++++++++----|++-++
            ++++++||+++++|++++++++++-----++|++
    REV:    uauggg--uggug-uuccuaugggucauguc-cc
	
	gcugcggaggauacccuugcugcugaggauaccccugaggaggauaucccuguacuggguauccuugugguggguaugcaucuuucggguacccuugaggaggagggacuccgacagguggcuguggcu
	((..(((...((((((..(((((.((((((((((....((.((....)))).....))))))))))))))))))))).(((((.((((((.(((((......))))))).)))).))))).)))..)).

##################################################

##################################################
>Contig4104.365.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	0.160693333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auacccuugcugcugaggauaccccuga-ggagg
            ++++++--+++++-++++++++++----|++-++
            ++++++||+++++|++++++++++-----++|++
    REV:    uauggg--uggug-uuccuaugggucauguc-cc
	
	gcugcggaggauacccuugcugcugaggauaccccugaggaggauaucccuguacuggguauccuugugguggguaugcaucuuucggguacccuugaggaggagggacuccgacagguggcuguggcu
	(((((((...((((((..(((((.((((((((((....((.((....)))).....))))))))))))))))))))).(((((.((((((.(((((......))))))).)))).))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4104.368.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	0.160693333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auacccuugcugcugaggauaccccuga-ggagg
            ++++++--+++++-++++++++++----|++-++
            ++++++||+++++|++++++++++-----++|++
    REV:    uauggg--uggug-uuccuaugggucauguc-cc
	
	gcggaggauacccuugcugcugaggauaccccugaggaggauaucccuguacuggguauccuugugguggguaugcaucuuucggguacccuugaggaggagggacuccgacagguggcuguggcugcu
	((((...((((((..(((((.((((((((((....((.((....)))).....))))))))))))))))))))).(((((.((((((.(((((......))))))).)))).))))).......)))).

##################################################

##################################################
>Contig4129.355.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	0.187999333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuc-cccuuuacucagucucuguuuaucuuuuugucgcgguugagggaaaggcgccgccgc
            ++++|+++++--++---++-++-----++++++++++-+++++--------++++++++-++
            ++++-+++++--++---++-++-||||++++++++++-+++++--||||||++++++++-++
    REV:    agagagggaagggaagaaguggg----ggaaagacggggcuaaag------cugcggugucg
	
	gccacugucuccccuuuacucagucucuguuuaucuuuuugucgcgguugagggaaaggcgccgccgccguugcuguggcgucgaaaucggggcagaaagggggugaagaagggaagggagagaggugcggaagcgacguaacaguggcg
	((((((((((((((((..((...((.((.....((((((((((.(((((........((((((((.((....)).))))))))..))))).)))))))))).)).))...))..))))).)))).((((....)).))....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4141.1056.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.83375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaacaaaaggcccaagauucccaagggcccccccccccc
            ++++++++-----+++++-----+++++++++++++++++
            ++++++++|||||+++++--|||+++++++++++++++++
    REV:    uuuuguuu-----guucuuu---uucucgggggggggggg
	
	gaaacaaaaggcccaagauucccaagggccccccccccccuuggaagaacaacccaaaaaaaauaccgcccccuaaagucuaaaaggggggggaaaaaaccccggaaagggaagaauaaaaaaaaaaaaaaggggggguuuuuuucccccccggggggaaaagccuccccccggggggggggggcucuuuuucuuguuuguuuuuuucg
	((((((((.....(((((.....(((((((((((((((((.(((.........))).........((.((((((..........)))))).)).......(((.....)))....................((((((((((((..((((...))))..))))))))))))..)))))))))))))))))..))))))))))))).....

##################################################

##################################################
>Contig4141.1060.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	-2.557625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaggcc--caagauucccaagggcccccccccccc
            +++++++-||+++++-----+++++++++++++++++
            +++++++---+++++--|||+++++++++++++++++
    REV:    uuuuuuguuuguucuuu---uucucgggggggggggg
	
	caaaaggcccaagauucccaagggccccccccccccuuggaagaacaacccaaaaaaaauaccgcccccuaaagucuaaaaggggggggaaaaaaccccggaaagggaagaauaaaaaaaaaaaaaaggggggguuuuuuucccccccggggggaaaagccuccccccggggggggggggcucuuuuucuuguuuguuuuuuu
	.(((((((.(((((.....(((((((((((((((((.(((.........))).........((.((((((..........)))))).)).......(((.....)))....................((((((((((((..((((...))))..))))))))))))..)))))))))))))))))..)))))...))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4141.1064.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	-1.7763515	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcc-----------caagauucccaagggcccccccccccc
            +++-|||||||||||+++++-----+++++++++++++++++
            +++------------+++++--|||+++++++++++++++++
    REV:    ccgcuuuuuuuguuuguucuuu---uucucgggggggggggg
	
	aggcccaagauucccaagggccccccccccccuuggaagaacaacccaaaaaaaauaccgcccccuaaagucuaaaaggggggggaaaaaaccccggaaagggaagaauaaaaaaaaaaaaaaggggggguuuuuuucccccccggggggaaaagccuccccccggggggggggggcucuuuuucuuguuuguuuuuuucgcca
	.(((.(((((.....(((((((((((((((((.(((.........))).........((.((((((..........)))))).)).......(((.....)))....................((((((((((((..((((...))))..))))))))))))..)))))))))))))))))..)))))............))).

##################################################

##################################################
>Contig4141.1120.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.0297989999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaagggaagaauaaaaaaaaaaaaaaggggggguuuuuuucccccccgggggga
            ++---++++++++++++---------+++--++++--+++--++++++++++++++
            ++-||++++++++++++-||||||||+++--++++--+++--++++++++++++++
    REV:    ccg--cuuuuuuuguuug--------uucuuuuucucggggggggggggccccccu
	
	accgcccccuaaagucuaaaaggggggggaaaaaaccccggaaagggaagaauaaaaaaaaaaaaaaggggggguuuuuuucccccccggggggaaaagccuccccccggggggggggggcucuuuuucuuguuuguuuuuuucgcca
	.((.((((((..........)))))).))..........((...((((((((((((.........(((..((((..(((..((((((((((((((......))))))))))))))..)))..))))..))).)))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig4141.1123.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.0297989999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaagggaagaauaaaaaaaaaaaaaaggggggguuuuuuucccccccgggggga
            ++---++++++++++++---------+++--++++--+++--++++++++++++++
            ++-||++++++++++++-||||||||+++--++++--+++--++++++++++++++
    REV:    ccg--cuuuuuuuguuug--------uucuuuuucucggggggggggggccccccu
	
	gcccccuaaagucuaaaaggggggggaaaaaaccccggaaagggaagaauaaaaaaaaaaaaaaggggggguuuuuuucccccccggggggaaaagccuccccccggggggggggggcucuuuuucuuguuuguuuuuuucgcca
	.((((((..........))))))(((......))).((...((((((((((((.........(((..((((..(((..((((((((((((((......))))))))))))))..)))..))))..))).)))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig4141.1140.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-1.71365333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggggggguuuuuuucccccccgggggga
            +++--++++--+++--++++++++++++++
            +++--++++--+++--++++++++++++++
    REV:    uucuuuuucucggggggggggggccccccu
	
	aggggggggaaaaaaccccggaaagggaagaauaaaaaaaaaaaaaaggggggguuuuuuucccccccggggggaaaagccuccccccggggggggggggcucuuuuucuuguuuguuuuuuucgccaccg
	.((.((.((((((((((((.....)))..................(((..((((..(((..((((((((((((((......))))))))))))))..)))..))))..)))....))))))))).)).)).

##################################################

##################################################
>Contig4141.1155.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-1.71365333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggggggguuuuuuucccccccgggggga
            +++--++++--+++--++++++++++++++
            +++--++++--+++--++++++++++++++
    REV:    uucuuuuucucggggggggggggccccccu
	
	ccccggaaagggaagaauaaaaaaaaaaaaaaggggggguuuuuuucccccccggggggaaaagccuccccccggggggggggggcucuuuuucuu
	.(((.....)))..................(((..((((..(((..((((((((((((((......))))))))))))))..)))..))))..)))

##################################################

##################################################
>Contig4141.1158.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.0297989999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaagggaagaauaaaaaaaaaaaaaaggggggguuuuuuucccccccgggggga
            ++---++++++++++++---------+++--++++--+++--++++++++++++++
            ++-||++++++++++++-||||||||+++--++++--+++--++++++++++++++
    REV:    ccg--cuuuuuuuguuug--------uucuuuuucucggggggggggggccccccu
	
	cggaaagggaagaauaaaaaaaaaaaaaaggggggguuuuuuucccccccggggggaaaagccuccccccggggggggggggcucuuuuucuuguuuguuuuuuucgcca
	.((...((((((((((((.........(((..((((..(((..((((((((((((((......))))))))))))))..)))..))))..))).)))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig4141.1163.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.0318629999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaagaauaaaaaaaaaaaaaaggggggguuuuuuucccccccgggggga
            ++++++++++++---------+++--++++--+++--++++++++++++++
            ++++++++++++-||||||||+++--++++--+++--++++++++++++++
    REV:    cuuuuuuuguuug--------uucuuuuucucggggggggggggccccccu
	
	agggaagaauaaaaaaaaaaaaaaggggggguuuuuuucccccccggggggaaaagccuccccccggggggggggggcucuuuuucuuguuuguuuuuuucg
	.((((((((((((.........(((..((((..(((..((((((((((((((......))))))))))))))..)))..))))..))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4141.1180.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	-3.316302	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaggggggguuuuuuucccccccgggggga
            +++-+++--++++--+++--++++++++++++++
            +++-+++--++++--+++--++++++++++++++
    REV:    uuuguucuuuuucucggggggggggggccccccu
	
	aaaaaaaggggggguuuuuuucccccccggggggaaaagccuccccccggggggggggggcucuuuuucuuguuug
	.(((.(((..((((..(((..((((((((((((((......))))))))))))))..)))..))))..))).))).

##################################################

##################################################
>Contig4141.1180.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-1.71365333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggggggguuuuuuucccccccgggggga
            +++--++++--+++--++++++++++++++
            +++--++++--+++--++++++++++++++
    REV:    uucuuuuucucggggggggggggccccccu
	
	aaaaaaaggggggguuuuuuucccccccggggggaaaagccuccccccggggggggggggcucuuuuucuuguuug
	.....(((..((((..(((..((((((((((((((......))))))))))))))..)))..))))..))).....

##################################################

##################################################
>Contig4141.1184.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-1.71365333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggggggguuuuuuucccccccgggggga
            +++--++++--+++--++++++++++++++
            +++--++++--+++--++++++++++++++
    REV:    uucuuuuucucggggggggggggccccccu
	
	aaaggggggguuuuuuucccccccggggggaaaagccuccccccggggggggggggcucuuuuucuug
	.(((..((((..(((..((((((((((((((......))))))))))))))..)))..))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig4165.301.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-0.452439833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucuucguguc-cc-cuucuccuuuucuuua---ccga--uccuc
            ++++++--+++++|++|+++++++++++++++-|||++--||+++++
            ++++++-|+++++-++-+++++++++++++++----++----+++++
    REV:    cggaggc-cacgguggcggggaggaaaggaagagagggaaaaaggag
	
	uucguuuuuuuucgaucgauuuccucugguagguugaaucugaguuuucuuucuucauucaccuucuucucuuugucaguuucuucguguccccuucuccuuuucuuuaccgauccucaacucuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugggggauaaaagaggagauggaggcggcgcggccgccguugcugagacggcggcgcugccgucgucgucggaggaaaaagggagagaaggaaaggaggggcgguggcaccggaggcg
	.(((........)))..(((.......((.(((.(((((..(((......)))...)))))))).)).......))).((((((..((((((((((((((((((((((.((..(((((............((((((....(((.(((.........))))))....))))))((((..((((((((.(((((((((.....))))))))))).))))))..)))).)))))....))....))))))))))))))).)).))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4165.317.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-0.452439833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucuucguguc-cc-cuucuccuuuucuuua---ccga--uccuc
            ++++++--+++++|++|+++++++++++++++-|||++--||+++++
            ++++++-|+++++-++-+++++++++++++++----++----+++++
    REV:    cggaggc-cacgguggcggggaggaaaggaagagagggaaaaaggag
	
	cgauuuccucugguagguugaaucugaguuuucuuucuucauucaccuucuucucuuugucaguuucuucguguccccuucuccuuuucuuuaccgauccucaacucuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugggggauaaaagaggagauggaggcggcgcggccgccguugcugagacggcggcgcugccgucgucgucggaggaaaaagggagagaaggaaaggaggggcgguggcaccggaggcg
	.(((.......((.(((.(((((..(((......)))...)))))))).)).......))).((((((..((((((((((((((((((((((.((..(((((............((((((....(((.(((.........))))))....))))))((((..((((((((.(((((((((.....))))))))))).))))))..)))).)))))....))....))))))))))))))).)).))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4165.327.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-0.452439833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucuucguguc-cc-cuucuccuuuucuuua---ccga--uccuc
            ++++++--+++++|++|+++++++++++++++-|||++--||+++++
            ++++++-|+++++-++-+++++++++++++++----++----+++++
    REV:    cggaggc-cacgguggcggggaggaaaggaagagagggaaaaaggag
	
	ugguagguugaaucugaguuuucuuucuucauucaccuucuucucuuugucaguuucuucguguccccuucuccuuuucuuuaccgauccucaacucuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugggggauaaaagaggagauggaggcggcgcggccgccguugcugagacggcggcgcugccgucgucgucggaggaaaaagggagagaaggaaaggaggggcgguggcaccggaggcg
	.((.(((.(((((..(((......)))...)))))))).))...........((((((..((((((((((((((((((((((.((..(((((............((((((....(((.(((.........))))))....))))))((((..((((((((.(((((((((.....))))))))))).))))))..)))).)))))....))....))))))))))))))).)).))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4165.334.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-0.452439833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucuucguguc-cc-cuucuccuuuucuuua---ccga--uccuc
            ++++++--+++++|++|+++++++++++++++-|||++--||+++++
            ++++++-|+++++-++-+++++++++++++++----++----+++++
    REV:    cggaggc-cacgguggcggggaggaaaggaagagagggaaaaaggag
	
	uugaaucugaguuuucuuucuucauucaccuucuucucuuugucaguuucuucguguccccuucuccuuuucuuuaccgauccucaacucuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugggggauaaaagaggagauggaggcggcgcggccgccguugcugagacggcggcgcugccgucgucgucggaggaaaaagggagagaaggaaaggaggggcgguggcaccggaggcg
	.(((((..(((......)))...))))).................((((((..((((((((((((((((((((((.((..(((((............((((((....(((.(((.........))))))....))))))((((..((((((((.(((((((((.....))))))))))).))))))..)))).)))))....))....))))))))))))))).)).))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4165.340.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-0.452439833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucuucguguc-cc-cuucuccuuuucuuua---ccga--uccuc
            ++++++--+++++|++|+++++++++++++++-|||++--||+++++
            ++++++-|+++++-++-+++++++++++++++----++----+++++
    REV:    cggaggc-cacgguggcggggaggaaaggaagagagggaaaaaggag
	
	cugaguuuucuuucuucauucaccuucuucucuuugucaguuucuucguguccccuucuccuuuucuuuaccgauccucaacucuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugggggauaaaagaggagauggaggcggcgcggccgccguugcugagacggcggcgcugccgucgucgucggaggaaaaagggagagaaggaaaggaggggcgguggcaccggaggcg
	.(((((...........))))).................((((((..((((((((((((((((((((((.((..(((((............((((((....(((.(((.........))))))....))))))((((..((((((((.(((((((((.....))))))))))).))))))..)))).)))))....))....))))))))))))))).)).))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4165.340.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-0.452439833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucuucguguc-cc-cuucuccuuuucuuua---ccga--uccuc
            ++++++--+++++|++|+++++++++++++++-|||++--||+++++
            ++++++-|+++++-++-+++++++++++++++----++----+++++
    REV:    cggaggc-cacgguggcggggaggaaaggaagagagggaaaaaggag
	
	cugaguuuucuuucuucauucaccuucuucucuuugucaguuucuucguguccccuucuccuuuucuuuaccgauccucaacucuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugggggauaaaagaggagauggaggcggcgcggccgccguugcugagacggcggcgcugccgucgucgucggaggaaaaagggagagaaggaaaggaggggcgguggcaccggaggcg
	.......................................((((((..((((((((((((((((((((((.((..(((((............((((((....(((.(((.........))))))....))))))((((..((((((((.(((((((((.....))))))))))).))))))..)))).)))))....))....))))))))))))))).)).))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4165.378.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-0.452439833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucuucguguc-cc-cuucuccuuuucuuua---ccga--uccuc
            ++++++--+++++|++|+++++++++++++++-|||++--||+++++
            ++++++-|+++++-++-+++++++++++++++----++----+++++
    REV:    cggaggc-cacgguggcggggaggaaaggaagagagggaaaaaggag
	
	aguuucuucguguccccuucuccuuuucuuuaccgauccucaacucuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugggggauaaaagaggagauggaggcggcgcggccgccguugcugagacggcggcgcugccgucgucgucggaggaaaaagggagagaaggaaaggaggggcgguggcaccggaggcg
	.((((((..((((((((((((((((((((((.((..(((((............((((((....(((.(((.........))))))....))))))((((..((((((((.(((((((((.....))))))))))).))))))..)))).)))))....))....))))))))))))))).)).))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4165.381.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	-0.709670000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuc-guguc-cc-cuucuccuuuucuuua---ccga--uccuc
            +++++|+++++|++|+++++++++++++++-|||++--||+++++
            +++++-+++++-++-+++++++++++++++----++----+++++
    REV:    ggaggccacgguggcggggaggaaaggaagagagggaaaaaggag
	
	uucuucguguccccuucuccuuuucuuuaccgauccucaacucuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugggggauaaaagaggagauggaggcggcgcggccgccguugcugagacggcggcgcugccgucgucgucggaggaaaaagggagagaaggaaaggaggggcgguggcaccggaggc
	.(((((((((((((((((((((((((((.((..(((((............((((((....(((.(((.........))))))....))))))((((..((((((((.(((((((((.....))))))))))).))))))..)))).)))))....))....))))))))))))))).)).))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig4165.386.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-0.883449000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guguc-cc-cuucuccuuuucuuua---ccga--uccuc
            +++++|++|+++++++++++++++-|||++--||+++++
            +++++-++-+++++++++++++++----++----+++++
    REV:    cacgguggcggggaggaaaggaagagagggaaaaaggag
	
	cguguccccuucuccuuuucuuuaccgauccucaacucuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugggggauaaaagaggagauggaggcggcgcggccgccguugcugagacggcggcgcugccgucgucgucggaggaaaaagggagagaaggaaaggaggggcgguggcacc
	.((((((((((((((((((((((.((..(((((............((((((....(((.(((.........))))))....))))))((((..((((((((.(((((((((.....))))))))))).))))))..)))).)))))....))....))))))))))))))).)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig4165.389.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-0.968912000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guc-cc-cuucuccuuuucuuua---ccga--uccuc
            +++|++|+++++++++++++++-|||++--||+++++
            +++-++-+++++++++++++++----++----+++++
    REV:    cgguggcggggaggaaaggaagagagggaaaaaggag
	
	guccccuucuccuuuucuuuaccgauccucaacucuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugggggauaaaagaggagauggaggcggcgcggccgccguugcugagacggcggcgcugccgucgucgucggaggaaaaagggagagaaggaaaggaggggcgguggcaccggaggcgga
	((((((((((((((((((((.((..(((((............((((((....(((.(((.........))))))....))))))((((..((((((((.(((((((((.....))))))))))).))))))..)))).)))))....))....))))))))))))))).)).))).(((....))).

##################################################

##################################################
>Contig4165.392.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	0.333080999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuucuccuuuucuuuaccgauccucaacucuuuuc-uuucuucuguuuuccuu
            ++-+++++------++++++--++++----++++++|++++++++-++++++++
            ++-+++++----||++++++--++++||||++++++-++++++++-++++++++
    REV:    ggcggaggccac--gguggcggggag----gaaaggaagagagggaaaaaggag
	
	cccuucuccuuuucuuuaccgauccucaacucuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugggggauaaaagaggagauggaggcggcgcggccgccguugcugagacggcggcgcugccgucgucgucggaggaaaaagggagagaaggaaaggaggggcgguggcaccggaggcgga
	.((.(((((......((((((..((((....((((((((((((((.((((((((((((((((.......))))...)))).((((..((((((((.(((((((((.....))))))))))).))))))..)))).)))))))).)))))))).))))))))))..))))))....))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig4165.397.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	0.183801	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccuuuucu----uuaccgauccucaacucuuuuc-uuucuucuguuuuccuu
            +++-+++++||||++++++--++++----++++++|++++++++-++++++++
            +++-+++++----++++++--++++||||++++++-++++++++-++++++++
    REV:    aggcggaggccacgguggcggggag----gaaaggaagagagggaaaaaggag
	
	cuccuuuucuuuaccgauccucaacucuuuucuuucuucuguuuuccuuccuuugucauugggggauaaaagaggagauggaggcggcgcggccgccguugcugagacggcggcgcugccgucgucgucggaggaaaaagggagagaaggaaaggaggggcgguggcaccggaggcgga
	.(((.(((((((((((..((((....((((((((((((((.((((((((((((((((.......))))...)))).((((..((((((((.(((((((((.....))))))))))).))))))..)))).)))))))).)))))))).))))))))))..))))))....))))).)))

##################################################

##################################################
>Contig4302.835.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	3.56429333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauugggcggcggcu--ucccccccccaca-gaacuccgcc
            ++++++--+++++--||++-+++++++++-|+++++--+++
            ++++++||+++++----++-+++++++++--+++++-|+++
    REV:    auaacc--ccgccauauagagggggggugggcuuggc-cgg
	
	auggaaggcuaaaacagaguauugggcggcggcuucccccccccacagaacuccgccugcccuccggccgguucgggugggggggagauauaccgccccaauaaagggggccacauaaacaccccccacgggccccgccuuuuaccccgcccuaagggggggga
	.((((((((..........((((((..(((((..((.(((((((((.(((((..(((........))).)))))..))))))))).))....)))))))))))...((((((..................))))))))))))))((((.(((...))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig4302.899.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	4.43030866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcc-gguucgggugggggggagauauaccgcccc
            +++-|+++++--++++++++----+++---+++++
            +++--+++++||++++++++----+++---+++++
    REV:    ccgccccggg--caccccccacaaauacaccgggg
	
	cggccgguucgggugggggggagauauaccgccccaauaaagggggccacauaaacaccccccacgggccccgccuuuuaccccgcccuaagggggggga
	.(((.(((((..((((((((....(((...(((((.......)))))...)))....)))))))))))))..))).....((((.(((...))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig4327.1160.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	0.712124	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggcccc-uuuc-cccccc--uccccugaacucgccugug
            ++++++++--|++++|++++--||+++++-++++--++++-++
            ++++++++---++++-++++----+++++-++++-|++++-++
    REV:    ccccccggauuaaagaggggcgucgggggccuugc-cgggggc
	
	ggcaaaaaaaaaauuuaggggggccccuuucccccccuccccugaacucgccugugccccgggggccguuccgggggcugcggggagaaauuaggcccccccuaauuaagaggggcucuuuauuuuuaaaaagaacuucuugguggcccccgccuguuuuuuuuaacccgcgccgcgugagaggcggggggagaauaacacaggggguuuuucuccccccaccaaaaaaaaaaaccgcgggggggagaaaaaca
	(((..............((((((((..((((((((..(((((.((((..((((.((...)).)))).)))).)))))....)))).))))...))))))))...(((((((((..((.((((....)))).))..))))))))).))).((.(((((.((.(((..(((.((((........)))).)))..))).)).)))))))((((((((((((((...................)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4327.1176.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	0.712124	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggcccc-uuuc-cccccc--uccccugaacucgccugug
            ++++++++--|++++|++++--||+++++-++++--++++-++
            ++++++++---++++-++++----+++++-++++-|++++-++
    REV:    ccccccggauuaaagaggggcgucgggggccuugc-cgggggc
	
	aggggggccccuuucccccccuccccugaacucgccugugccccgggggccguuccgggggcugcggggagaaauuaggcccccccuaauuaagaggggcucuuuauuuuuaaaaagaacuucuugguggcccccgccuguuuuuuuuaacccgcgccgcgugagaggcggggggagaauaacacaggggguuuuucuccccccaccaaaaaaaaaaaccgcgggggggagaaaaa
	.((((((((..((((((((..(((((.((((..((((.((...)).)))).)))).)))))....)))).))))...))))))))...(((((((((..((.((((....)))).))..))))))))).((((((...((((...(((..(((.((((........)))).)))..))).))))..))))))((((((((((((...................)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4346.1007.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.1775075	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgc
            ++++++++++++-++++++-+++++-----++++++-+++++
            ++++++++++++-++++++|+++++--|||++++++|+++++
    REV:    aucccccgcggauaggagg-gggggug---gggggu-uggcg
	
	guaaacuuccuaauaauguaaugcauaaacaaaaguuuagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgcucggggcgguuggggggugggggggaggauaggcgcccccuauaagagggggggcgaauauuaacaaaaauacucggggccggccuuuuuuuccaccgcggaagggggggggaaaaaagggguauuucccccaaaaaaaaaggggggggaaacacgccgggg
	((...((((((....(((.....)))...........((((((((((((.((((((.(((((.....((((((.(((((.....)))))))))))..))))))))))).))))))))))))....)))))).)).................(((((......(((((((((((.((......))....))))))))))).((.((((((((............)))))))).)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig4346.1007.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.2431575	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgc
            ++++++++++++-++++++-+++++----++--++--+++++
            ++++++++++++-++++++|+++++||||++--++--+++++
    REV:    aucccccgcggauaggagg-ggggg----ugggggguuggcg
	
	guaaacuuccuaauaauguaaugcauaaacaaaaguuuagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgcucggggcgguuggggggugggggggaggauaggcgcccccuauaagagggggggcgaauauuaacaaaaauacucggggccggccuuuuuuuccaccgcggaagggggggggaaaaaagggguauuucccccaaaaaaaaaggggggggaaacacgccgggg
	((...((((((....(((.....)))...........((((((((((((.((((((.(((((....((..((..(((((.....)))))..))..))))))))))))).))))))))))))....)))))).)).................(((((......(((((((((((.((......))....))))))))))).((.((((((((............)))))))).)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig4346.1011.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.1775075	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgc
            ++++++++++++-++++++-+++++-----++++++-+++++
            ++++++++++++-++++++|+++++--|||++++++|+++++
    REV:    aucccccgcggauaggagg-gggggug---gggggu-uggcg
	
	acuuccuaauaauguaaugcauaaacaaaaguuuagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgcucggggcgguuggggggugggggggaggauaggcgcccccuauaagagggggggcgaauauuaacaaaaauacucggggccggccuuuuuuuccaccgcggaagggggggggaaaaaagggguauuucccccaaaaaaaaaggggggggaaacacgccggg
	.((((((....(((.....)))...........((((((((((((.((((((.(((((.....((((((.(((((.....)))))))))))..))))))))))).))))))))))))....))))))..(((.((((......)))).)))...(((((((((((((((.((......))....))))))))))).((.((((((((............)))))))).)).)))).

##################################################

##################################################
>Contig4346.1011.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.2431575	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgc
            ++++++++++++-++++++-+++++----++--++--+++++
            ++++++++++++-++++++|+++++||||++--++--+++++
    REV:    aucccccgcggauaggagg-ggggg----ugggggguuggcg
	
	acuuccuaauaauguaaugcauaaacaaaaguuuagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgcucggggcgguuggggggugggggggaggauaggcgcccccuauaagagggggggcgaauauuaacaaaaauacucggggccggccuuuuuuuccaccgcggaagggggggggaaaaaagggguauuucccccaaaaaaaaaggggggggaaacacgccggg
	.((((((....(((.....)))...........((((((((((((.((((((.(((((....((..((..(((((.....)))))..))..))))))))))))).))))))))))))....))))))..(((.((((......)))).)))...(((((((((((((((.((......))....))))))))))).((.((((((((............)))))))).)).)))).

##################################################

##################################################
>Contig4346.1019.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	2.26419	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaauguaaugcauaaacaaaaguuuagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgc
            ++++++--+++-------------++++++++++++-++++++-+++++----++--++--+++++
            ++++++-|+++-----------||++++++++++++-++++++|+++++||||++--++--+++++
    REV:    auuauaa-gcgggggggagaau--aucccccgcggauaggagg-ggggg----ugggggguuggcg
	
	auaauguaaugcauaaacaaaaguuuagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgcucggggcgguuggggggugggggggaggauaggcgcccccuauaagagggggggcgaauauuaacaaaaauacucggggccggccuuuuuuuccaccgcggaagggggggggaaaaaagggguauuucccccaaaaaaaaaggggggggaaacacgccgggg
	.((((((..(((.............((((((((((((.((((((.(((((....((..((..(((((.....)))))..))..))))))))))))).))))))))))))...........))).)))))).........(((((......(((((((((((.((......))....))))))))))).((.((((((((............)))))))).)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig4346.1019.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	1.89144	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaauguaaugcauaaacaaaaguuuagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgc
            ++++++--+++-------------++++++++++++-++++++-+++++-----++++++-+++++
            ++++++-|+++-----------||++++++++++++-++++++|+++++--|||++++++|+++++
    REV:    auuauaa-gcgggggggagaau--aucccccgcggauaggagg-gggggug---gggggu-uggcg
	
	auaauguaaugcauaaacaaaaguuuagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgcucggggcgguuggggggugggggggaggauaggcgcccccuauaagagggggggcgaauauuaacaaaaauacucggggccggccuuuuuuuccaccgcggaagggggggggaaaaaagggguauuucccccaaaaaaaaaggggggggaaacacgccgggg
	.((((((..(((.............((((((((((((.((((((.(((((.....((((((.(((((.....)))))))))))..))))))))))).))))))))))))...........))).)))))).........(((((......(((((((((((.((......))....))))))))))).((.((((((((............)))))))).)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig4346.1027.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	1.969398	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcauaaacaaaaguuuagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgc
            +++-------------++++++++++++-++++++-+++++----++--++--+++++
            +++-----------||++++++++++++-++++++|+++++||||++--++--+++++
    REV:    gcgggggggagaau--aucccccgcggauaggagg-ggggg----ugggggguuggcg
	
	augcauaaacaaaaguuuagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgcucggggcgguuggggggugggggggaggauaggcgcccccuauaagagggggggcgaauauuaacaaaaauacucggggccggccuuuuuuuccaccgcggaagggggggggaaaaaagggguauuucccccaaaaaaaaaggggggggaaacacgccgggg
	.(((.............((((((((((((.((((((.(((((....((..((..(((((.....)))))..))..))))))))))))).))))))))))))...........)))................(((((......(((((((((((.((......))....))))))))))).((.((((((((............)))))))).)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig4346.1027.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	1.61241	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcauaaacaaaaguuuagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgc
            +++-------------++++++++++++-++++++-+++++-----++++++-+++++
            +++-----------||++++++++++++-++++++|+++++--|||++++++|+++++
    REV:    gcgggggggagaau--aucccccgcggauaggagg-gggggug---gggggu-uggcg
	
	augcauaaacaaaaguuuagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgcucggggcgguuggggggugggggggaggauaggcgcccccuauaagagggggggcgaauauuaacaaaaauacucggggccggccuuuuuuuccaccgcggaagggggggggaaaaaagggguauuucccccaaaaaaaaaggggggggaaacacgccgggg
	.(((.............((((((((((((.((((((.(((((.....((((((.(((((.....)))))))))))..))))))))))).))))))))))))...........)))................(((((......(((((((((((.((......))....))))))))))).((.((((((((............)))))))).)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig4346.1029.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	1.57407	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcauaaacaaaaguuuagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgc
            ++-------------++++++++++++-++++++-+++++-----++++++-+++++
            ++-----------||++++++++++++-++++++|+++++--|||++++++|+++++
    REV:    cgggggggagaau--aucccccgcggauaggagg-gggggug---gggggu-uggcg
	
	gcauaaacaaaaguuuagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgcucggggcgguuggggggugggggggaggauaggcgcccccuauaagagggggggcgaauauuaacaaaaauacucggggccggccuuuuuuuccaccgcggaagggggggggaaaaaagggguauuucccccaaaaaaaaaggggggggaaacacgccgggg
	((.............((((((((((((.((((((.(((((.....((((((.(((((.....)))))))))))..))))))))))).))))))))))))...........)).................(((((......(((((((((((.((......))....))))))))))).((.((((((((............)))))))).)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig4346.1029.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	1.928502	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcauaaacaaaaguuuagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgc
            ++-------------++++++++++++-++++++-+++++----++--++--+++++
            ++-----------||++++++++++++-++++++|+++++||||++--++--+++++
    REV:    cgggggggagaau--aucccccgcggauaggagg-ggggg----ugggggguuggcg
	
	gcauaaacaaaaguuuagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgcucggggcgguuggggggugggggggaggauaggcgcccccuauaagagggggggcgaauauuaacaaaaauacucggggccggccuuuuuuuccaccgcggaagggggggggaaaaaagggguauuucccccaaaaaaaaaggggggggaaacacgccgggg
	((.............((((((((((((.((((((.(((((....((..((..(((((.....)))))..))..))))))))))))).))))))))))))...........)).................(((((......(((((((((((.((......))....))))))))))).((.((((((((............)))))))).)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig4346.1043.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.1775075	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgc
            ++++++++++++-++++++-+++++-----++++++-+++++
            ++++++++++++-++++++|+++++--|||++++++|+++++
    REV:    aucccccgcggauaggagg-gggggug---gggggu-uggcg
	
	uuagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgcucggggcgguuggggggugggggggaggauaggcgcccccuauaagagggggggcgaauauuaacaaaaauacucggggccggccuuuuuuuccaccgcggaagggggggggaaaaaagggguauuucccccaaaaaaaaaggggggggaaacacgccg
	.((((((((((((.((((((.(((((.....((((((.(((((.....)))))))))))..))))))))))).))))))))))))..........((((......................(((..(((((((((((.((......))....)))))))))))))).((((((((............))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig4346.1043.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.2431575	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgc
            ++++++++++++-++++++-+++++----++--++--+++++
            ++++++++++++-++++++|+++++||||++--++--+++++
    REV:    aucccccgcggauaggagg-ggggg----ugggggguuggcg
	
	uuagggggcgccuuuccuccgcuuccuuggacuuccgugccgcucggggcgguuggggggugggggggaggauaggcgcccccuauaagagggggggcgaauauuaacaaaaauacucggggccggccuuuuuuuccaccgcggaagggggggggaaaaaagggguauuucccccaaaaaaaaaggggggggaaacacgccg
	.((((((((((((.((((((.(((((....((..((..(((((.....)))))..))..))))))))))))).))))))))))))..........((((......................(((..(((((((((((.((......))....)))))))))))))).((((((((............))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig4358.810.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.401794999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccggccgcuuaacg--ggaaaaaccuggccgc
            ++--+++-+++++--||++++++++++--++++
            ++--+++-+++++----++++++++++-|++++
    REV:    ggagugggggguuuuaaccuuuuugggg-ggug
	
	ccccggccgcuuaacgggaaaaaccuggccgcgccuuuucucccuuuugguagaagggggggggguuuuucccaaaacuuccccccugugggggguuuuuccaauuuuggggggugaggu
	.((..(((.(((((..((((((((((..((((.....((((.((....)).)))).(((((((((((((....))))))))))))).)))).))))))))))....))))).)))..)).

##################################################

##################################################
>Contig4358.810.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.401794999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccggccgcuuaacg--ggaaaaaccuggccgc
            ++--+++-+++++--||++++++++++--++++
            ++--+++-+++++----++++++++++-|++++
    REV:    ggagugggggguuuuaaccuuuuugggg-ggug
	
	ccccggccgcuuaacgggaaaaaccuggccgcgccuuuucucccuuuugguagaagggggggggguuuuucccaaaacuuccccccugugggggguuuuuccaauuuuggggggugaggu
	.((..(((.(((((..((((((((((..((((.....((((.((....)).)))).((((((..(((((....)))))..)))))).)))).))))))))))....))))).)))..)).

##################################################

##################################################
>Contig4358.838.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	1.358451	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcgccuuuucucccuu--uugguagaa--------gggggggggguuuu
            ++++++++-++++++--||++++-++++||||||||+++++++--+++++
            ++++++++-++++++----++++-++++--------+++++++--+++++
    REV:    guguggagugggggguuuuaaccuuuuugggggguguccccccuucaaaa
	
	ccgcgccuuuucucccuuuugguagaagggggggggguuuuucccaaaacuuccccccugugggggguuuuuccaauuuuggggggugaggugugu
	.((((((((.((((((..((((.(((((((((((..(((((....)))))..)))))))........)))).))))....)))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4358.838.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	1.294613	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcgccuuuucucccuu--uugguagaa--------gggggggggguuuu
            ++++++++-++++++--||++++-++++||||||||++++++++++++++
            ++++++++-++++++----++++-++++--------++++++++++++++
    REV:    guguggagugggggguuuuaaccuuuuugggggguguccccccuucaaaa
	
	ccgcgccuuuucucccuuuugguagaagggggggggguuuuucccaaaacuuccccccugugggggguuuuuccaauuuuggggggugaggugugu
	.((((((((.((((((..((((.((((((((((((((((((....))))))))))))))........)))).))))....)))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4359.404.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	0.229258333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcacu-gauguggaguuccugugcaugagcagacuggcgguggcauc
            +++++|++++++++++++----++-+++-+++----+++++++-+++
            +++++-++++++++++++-|||++-+++-+++--||+++++++|+++
    REV:    cgugaccuguaccucgagu---uggauuagucaa--ugcuacu-uag
	
	agcacugauguggaguuccugugcaugagcagacuggcgguggcaucaucgauucaucguaacugauuagguugagcuccauguccagugcg
	.(((((((((((((((((....((.(((.(((....(((((((.(((...))))))))))..))).))).)).)))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig4401.220.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	6.29114	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caggggagagagaagcuuccagagaa-gggaaacaggggaggaagcuuuuucaacgccgucagaagcgc
            ++++++++-++++++-----+++++-|++--++++++++++++++---------++++++++----+++
            ++++++++|++++++|||||+++++--++--++++++++++++++-----||||++++++++----+++
    REV:    gucuccuc-cucuuc-----uuucuggucaguuguccccuucuucaacua----gcgguaguaguagug
	
	cguguugaaauuacaucaucaaaacauucaagacaaaaaaaacaggggagagagaagcuuccagagaagggaaacaggggaggaagcuuuuucaacgccgucagaagcgccguuguuugauuuguuucaucagacuaaaugaggaccccagcaaacgacaugcaagauccuuucagcucguucagcuucucuuguuggauucgucuugcuccucugaaauucgugaugaugauggcgaucaacuucuuccccuguugacuggucuuucuucuccuccucug
	.((.(((((.................))))).))........((((((((.((((((.....(((((.((..((((((((((((((.........((((((((....(((.((((((((.....((((((........)))))).......))))))))..(((((((...((((((................))))))...))))))).............)))....)))))))).....))))))))))))))..))..)))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4423.744.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	0.231574	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagggggggggggcuuuuuuucuuccuauauuauucucccccgccguugu-agagga
            ++-++++++++++++-------++++++------+++-+++++++---+++|++++++
            ++|++++++++++++------|++++++-|||||+++-+++++++---+++-++++++
    REV:    cu-cccucucuucuguggugu-ggggggg-----ggguggggguguuuauacucucuu
	
	agaagggggggggggcuuuuuuucuuccuauauuauucucccccgccguuguagaggauuuuucucucauauuugugggggugggggggggguguggugucuucucucccucacaccgagggugggggggugugugggugguugggacccaccaaaacacacacaccccccg
	.((.((((((((((((.......((((((......(((.(((((((...(((((((((...)))))).)))...))))))).))).))))))......)))))))))))))).((((...))))((((((((((((.((..((((......)))).)).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4423.744.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.216461	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggggggggggcuuuuuuucuuccuauauuauucucccccgccguugu-agagga
            +++++++++++++-------++++++------+++-+++++++---+++|++++++
            +++++++++++++------|++++++-|||||+++-+++++++---+++-++++++
    REV:    ucccucucuucuguggugu-ggggggg-----ggguggggguguuuauacucucuu
	
	agaagggggggggggcuuuuuuucuuccuauauuauucucccccgccguuguagaggauuuuucucucauauuugugggggugggggggggguguggugucuucucucccucacaccgagggugggggggugugugggugguugggacccaccaaaacacacacaccccccg
	...(((((((((((((.......((((((......(((.(((((((...(((((((((...)))))).)))...))))))).))).))))))......)))))))))))))..((((...))))((((((((((((.((..((((......)))).)).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4423.746.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.2268735	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggggggggggcuuuuuuucuuccuauauuauucucccccgccguugu-agagga
            ++++++++--+++-------++++++------+++-+++++++---+++|++++++
            ++++++++--+++------|++++++-|||||+++-+++++++---+++-++++++
    REV:    ucccucucuucuguggugu-ggggggg-----ggguggggguguuuauacucucuu
	
	aagggggggggggcuuuuuuucuuccuauauuauucucccccgccguuguagaggauuuuucucucauauuugugggggugggggggggguguggugucuucucucccucacaccgagggugggggggugugugggugguugggacccaccaaaacacacacaccccccg
	.((((((((..(((.......((((((......(((.(((((((...(((((((((...)))))).)))...))))))).))).))))))......)))..))))))))..((((...))))((((((((((((.((..((((......)))).)).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4423.746.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.216461	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggggggggggcuuuuuuucuuccuauauuauucucccccgccguugu-agagga
            +++++++++++++-------++++++------+++-+++++++---+++|++++++
            +++++++++++++------|++++++-|||||+++-+++++++---+++-++++++
    REV:    ucccucucuucuguggugu-ggggggg-----ggguggggguguuuauacucucuu
	
	aagggggggggggcuuuuuuucuuccuauauuauucucccccgccguuguagaggauuuuucucucauauuugugggggugggggggggguguggugucuucucucccucacaccgagggugggggggugugugggugguugggacccaccaaaacacacacaccccccg
	.(((((((((((((.......((((((......(((.(((((((...(((((((((...)))))).)))...))))))).))).))))))......)))))))))))))..((((...))))((((((((((((.((..((((......)))).)).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4436.612.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.91	MeanVal:	0.0956749999999948	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaaagaaucccccuggaaggggggggguu
            ++++++++++++++++-----+++++++++++++
            ++++++++++++++++|||||+++++++++++++
    REV:    guuuuuuuuuuuaggg-----uuuccccccucaa
	
	cuucgccgucgucggcugucuuggaucauucgucgacgacaucucgaugaaguucgccuuuccuaguuacaguuaaaucuggaaaccacacagaaaaaagaaucccccuggaaggggggggguuuuucuaacuccccccuuugggauuuuuuuuuuuggggagggguguucuccccccagggggggggggugguggga
	.(((((((((((((((...............)))))))))..............(((((((((..(((.(((......)))..)))....((((((((((((((((.....(((((((((((((.....))))))))))))))))))))))))))))).)))))))))..((((((((....)))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4436.639.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.91	MeanVal:	0.0956749999999948	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaaagaaucccccuggaaggggggggguu
            ++++++++++++++++-----+++++++++++++
            ++++++++++++++++|||||+++++++++++++
    REV:    guuuuuuuuuuuaggg-----uuuccccccucaa
	
	auucgucgacgacaucucgaugaaguucgccuuuccuaguuacaguuaaaucuggaaaccacacagaaaaaagaaucccccuggaaggggggggguuuuucuaacuccccccuuugggauuuuuuuuuuuggggagggguguucuccccccaggggggggggguggugggaaaaucuuuuuuuuuuguuaa
	.((((((((.......))))))))...(((((((((..(((.(((......)))..)))....((((((((((((((((.....(((((((((((((.....))))))))))))))))))))))))))))).)))))))))..((((((((....))))))))(((..((((((.....))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig4436.650.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.91	MeanVal:	0.0956749999999948	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaaagaaucccccuggaaggggggggguu
            ++++++++++++++++-----+++++++++++++
            ++++++++++++++++|||||+++++++++++++
    REV:    guuuuuuuuuuuaggg-----uuuccccccucaa
	
	acaucucgaugaaguucgccuuuccuaguuacaguuaaaucuggaaaccacacagaaaaaagaaucccccuggaaggggggggguuuuucuaacuccccccuuugggauuuuuuuuuuuggggagggguguucuccccccaggggggggggguggugggaaaaucuuuuuuuuuugu
	.((((((.....((..(((((((((..(((.(((......)))..)))....((((((((((((((((.....(((((((((((((.....))))))))))))))))))))))))))))).)))))))))..))(((((....)))))))))))..(((((((.....)))))))..

##################################################

##################################################
>Contig4436.650.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.91	MeanVal:	0.0956749999999948	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaaagaaucccccuggaaggggggggguu
            ++++++++++++++++-----+++++++++++++
            ++++++++++++++++|||||+++++++++++++
    REV:    guuuuuuuuuuuaggg-----uuuccccccucaa
	
	acaucucgaugaaguucgccuuuccuaguuacaguuaaaucuggaaaccacacagaaaaaagaaucccccuggaaggggggggguuuuucuaacuccccccuuugggauuuuuuuuuuuggggagggguguucuccccccaggggggggggguggugggaaaaucuuuuuuuuuugu
	...(((((........(((((((((..(((.(((......)))..)))....((((((((((((((((.....(((((((((((((.....))))))))))))))))))))))))))))).)))))))))..((((((((....))))))))...))))).................

##################################################

##################################################
>Contig4436.652.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.91	MeanVal:	0.0956749999999948	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaaagaaucccccuggaaggggggggguu
            ++++++++++++++++-----+++++++++++++
            ++++++++++++++++|||||+++++++++++++
    REV:    guuuuuuuuuuuaggg-----uuuccccccucaa
	
	aucucgaugaaguucgccuuuccuaguuacaguuaaaucuggaaaccacacagaaaaaagaaucccccuggaaggggggggguuuuucuaacuccccccuuugggauuuuuuuuuuuggggagggguguucuccccccaggggggggggguggugggaa
	.(((((........(((((((((..(((.(((......)))..)))....((((((((((((((((.....(((((((((((((.....))))))))))))))))))))))))))))).)))))))))..((((((((....))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig4436.665.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.91	MeanVal:	0.0956749999999948	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaaagaaucccccuggaaggggggggguu
            ++++++++++++++++-----+++++++++++++
            ++++++++++++++++|||||+++++++++++++
    REV:    guuuuuuuuuuuaggg-----uuuccccccucaa
	
	ucgccuuuccuaguuacaguuaaaucuggaaaccacacagaaaaaagaaucccccuggaaggggggggguuuuucuaacuccccccuuugggauuuuuuuuuuuggggagggguguucuccccccaggggggggggguggugggaaaaucuuuuuuuuuuguuaa
	.(((((((((..(((.(((......)))..)))....((((((((((((((((.....(((((((((((((.....))))))))))))))))))))))))))))).)))))))))..((((((((....))))))))(((..((((((.....))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig4436.679.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.91	MeanVal:	0.0956749999999948	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaaagaaucccccuggaaggggggggguu
            ++++++++++++++++-----+++++++++++++
            ++++++++++++++++|||||+++++++++++++
    REV:    guuuuuuuuuuuaggg-----uuuccccccucaa
	
	uacaguuaaaucuggaaaccacacagaaaaaagaaucccccuggaaggggggggguuuuucuaacuccccccuuugggauuuuuuuuuuuggggagggguguucuccccccaggggggggggguggugggaaaaucuuuuuuuuuuguu
	.((((..(((...(((..((((.((((((((((((((((.....(((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))))............((((((((....))))))))..)))).....)))..)))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig4436.679.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.91	MeanVal:	0.0956749999999948	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaaagaaucccccuggaaggggggggguu
            ++++++++++++++++-----+++++++++++++
            ++++++++++++++++|||||+++++++++++++
    REV:    guuuuuuuuuuuaggg-----uuuccccccucaa
	
	uacaguuaaaucuggaaaccacacagaaaaaagaaucccccuggaaggggggggguuuuucuaacuccccccuuugggauuuuuuuuuuuggggagggguguucuccccccaggggggggggguggugggaaaaucuuuuuuuuuuguu
	.((((..(((...(((..((((.((((((((((((((((.....(((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))))........((..(((((((....)))))))..)))))).....)))..)))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig4436.696.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.91	MeanVal:	0.0956749999999948	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaaagaaucccccuggaaggggggggguu
            ++++++++++++++++-----+++++++++++++
            ++++++++++++++++|||||+++++++++++++
    REV:    guuuuuuuuuuuaggg-----uuuccccccucaa
	
	accacacagaaaaaagaaucccccuggaaggggggggguuuuucuaacuccccccuuugggauuuuuuuuuuuggggagggguguucuccccccagggggggggggugguggg
	.((((.((((((((((((((((.....(((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))))............((((((((....))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig4436.696.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.91	MeanVal:	0.0956749999999948	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagaaaaaagaaucccccuggaaggggggggguu
            ++++++++++++++++-----+++++++++++++
            ++++++++++++++++|||||+++++++++++++
    REV:    guuuuuuuuuuuaggg-----uuuccccccucaa
	
	accacacagaaaaaagaaucccccuggaaggggggggguuuuucuaacuccccccuuugggauuuuuuuuuuuggggagggguguucuccccccagggggggggggugguggg
	.((((.((((((((((((((((.....(((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))))........((..(((((((....)))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4436.700.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-2.43200716666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuuuucuaa---cuccccccuuugggauuuuuuuuuuuggggagg
            ++++++++++-|||+++++++++++++-------------+++++++
            ++++++++++----+++++++++++++|||||||||||||+++++++
    REV:    cuaaaaggguggugggggggggggacc-------------ccccucu
	
	cacagaaaaaagaaucccccuggaaggggggggguuuuucuaacuccccccuuugggauuuuuuuuuuuggggagggguguucuccccccaggggggggggguggugggaaaaucuuuuuuuuuuguu
	.((((((((((((..((((((....)))))).((((((((((.(((((((((((((.............(((((((.....))))))))))))))))))))....)))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4436.714.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-2.43200716666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuuuucuaa---cuccccccuuugggauuuuuuuuuuuggggagg
            ++++++++++-|||+++++++++++++-------------+++++++
            ++++++++++----+++++++++++++|||||||||||||+++++++
    REV:    cuaaaaggguggugggggggggggacc-------------ccccucu
	
	ucccccuggaaggggggggguuuuucuaacuccccccuuugggauuuuuuuuuuuggggagggguguucuccccccaggggggggggguggugggaaaaucu
	.((((((....)))))).((((((((((.(((((((((((((.............(((((((.....))))))))))))))))))))....)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4436.721.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-1.426887	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggggggggguuuuucuaa---cuccccccuuugggauuuuuuuuuuuggggagg
            ++++--++++++++++++++-|||+++++++++++++-------------+++++++
            ++++--++++++++++++++----+++++++++++++|||||||||||||+++++++
    REV:    uuuuuuuuuucuaaaaggguggugggggggggggacc-------------ccccucu
	
	ggaaggggggggguuuuucuaacuccccccuuugggauuuuuuuuuuuggggagggguguucuccccccaggggggggggguggugggaaaaucuuuuuuuuuug
	.((((..((((((((((((((.(((((((((((((.............(((((((.....))))))))))))))))))))....))))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig4436.721.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.43852033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggggggggguuuuucuaa---cuccccccuuugggauuuuuuuuuuuggggagg
            ++++++++++++++++++++-|||+++++++++++++-------------+++++++
            ++++++++++++++++++++----+++++++++++++|||||||||||||+++++++
    REV:    uuuuuuuuuucuaaaaggguggugggggggggggacc-------------ccccucu
	
	ggaaggggggggguuuuucuaacuccccccuuugggauuuuuuuuuuuggggagggguguucuccccccaggggggggggguggugggaaaaucuuuuuuuuuug
	.((((((((((((((((((((.(((((((((((((.............(((((((.....))))))))))))))))))))....)))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4436.721.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-1.41310216666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggggggggguuuuucuaa---cuccccccuuugggauuuuuuuuuuuggggagg
            +++--++--+++++++++++-|||+++++++++++++-------------+++++++
            +++--++--+++++++++++----+++++++++++++|||||||||||||+++++++
    REV:    uuuuuuuuuucuaaaaggguggugggggggggggacc-------------ccccucu
	
	ggaaggggggggguuuuucuaacuccccccuuugggauuuuuuuuuuuggggagggguguucuccccccaggggggggggguggugggaaaaucuuuuuuuuuug
	.(((..((..(((((((((((.(((((((((((((.............(((((((.....))))))))))))))))))))....)))))))))))..))..))).

##################################################

##################################################
>Contig4494.716.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.2155175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagagggaugcgugg-----gaauggaagga---ucaauc
            +++++++++----++++|||||+++++++++++|||++++++
            +++++++++---|++++-----+++++++++++---++++++
    REV:    ccuucucucguu-uacuuugauuuuaccuuuuuugggguuag
	
	cgggagagggaugcgugggaauggaaggaucaaucaagaaggauugggguuuuuuccauuuuaguuucauuugcucucuuccu
	.(((((((((....(((((((((((((((((((((......))))))...))))))))))).....))))...))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4497.642.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.0480959999999995	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ug-gcuu---uguagagggaaaggaguugucuuuuggugaaggaacugguuguag
            ++|++++|||+++-+++--+++++++++--------+++++++------++++++
            ++-++++---+++-+++--+++++++++||||||||+++++++------++++++
    REV:    acucgaaaggacgguucuuuuuucucga--------uacuuccgguauagacguc
	
	auggcuuuguagagggaaaggaguugucuuuuggugaaggaacugguuguaggauuggacugcagauauggccuucauagcucuuuuuucuuggcaggaaagcucaa
	.(((((((((.(((..(((((((((........(((((((......((((((.......))))))......))))))))))))))))..))).)))...)))).)).

##################################################

##################################################
>Contig4504.846.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggccccacaaaaa---ggccca--------gg
            +++-+++++++++++|||+++++-||||||||++
            +++-+++++++++++---+++++---------++
    REV:    uuuggggguguuuuuggcccggggaaaaauugcc
	
	auuggccggccuuuuuaccccgggaagggggguaaauaggguuuuccccaaaaaucgggggaaaaaccccaggaaaaaaaaaugggugaacaaaagggccccacaaaaaggcccaggaaacccguuaaaaaggggcccgguuuuuguggggguuu
	.(((..((.((..((((((((.......))))))))..(((((((((((........)))))))).)))..............)).))..))).(((.((((((((((((((((.((....)).........)))))...))))))))))).)))

##################################################

##################################################
>Contig4504.871.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.633373	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augggugaacaaaagggccccacaaaaa---ggccca--------gg
            +++++-++--++++++-+++++++++++|||+++++-||||||||++
            +++++|++||++++++-+++++++++++---+++++---------++
    REV:    uaucu-cu--uuuuuuggggguguuuuuggcccggggaaaaauugcc
	
	agggggguaaauaggguuuuccccaaaaaucgggggaaaaaccccaggaaaaaaaaaugggugaacaaaagggccccacaaaaaggcccaggaaacccguuaaaaaggggcccgguuuuuguggggguuuuuuucucuauagggguccccccccccccucugaaaggaaaacuucccaaaaaaaaauuggcacgccccuaaaauguaaagagaggggggc
	.((((((......(((((((((((........)))))))).)))............(((((.((..((((((.((((((((((((((((.((....)).........)))))...))))))))))).)))))))))))))......))))))(((((((((....(((.....)))............((....))..............))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4504.939.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggccccacaaaaa---ggccca--------gg
            +++-+++++++++++|||+++++-||||||||++
            +++-+++++++++++---+++++---------++
    REV:    uuuggggguguuuuuggcccggggaaaaauugcc
	
	aagggccccacaaaaaggcccaggaaacccguuaaaaaggggcccgguuuuuguggggguuu
	.(((.((((((((((((((((.((....)).........)))))...))))))))))).)))

##################################################

##################################################
>Contig4557.942.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	-1.39569533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagaag-ggggggg---gcccuuuuuuuucuaaaacc-cc
            ++++++++|++++++-|||++++++-----------+++|++
            ++++++++-++++++----++++++---||||||||+++-++
    REV:    cuuuuuucacccucuuuuaugggaguug--------uggcgg
	
	gggagaagggggggggcccuuuuuuuucuaaaacccccacaggcgguguugaggguauuuucucccacuuuuuucgggggggugggggaggggggucgucugcucccccccccc
	((((((((((((((.((((((...........(((((....)).)))...))))))....)))))).))))))))..(((((.(((((((.(((....))).))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4557.948.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	-0.489779166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggc------ccuuuuuuuucuaaaacccccac-aggcgguguugaggg
            ++++++++++||||||+++--+++--+++---+++++--|+++-++++--+++++
            ++++++++++------+++--+++--+++-||+++++---+++-++++-|+++++
    REV:    cccccccucgucugcuggggggagggggug--ggggggcuuuuuucacc-cucuu
	
	agggggggggcccuuuuuuuucuaaaacccccacaggcgguguugaggguauuuucucccacuuuuuucgggggggugggggaggggggucgucugcucccccccc
	.(((((((((((((..(((..(((...(((((..(((.((((..(((((....))))).)))).)))...))))).)))..)))..)))......)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4557.948.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	-0.464870833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggc------ccuuuuuuuucuaaaacccccac-aggcgguguugaggg
            ++++++++++||||||++++++++--+++---+++++--|+++-++++--+++++
            ++++++++++------++++++++--+++-||+++++---+++-++++-|+++++
    REV:    cccccccucgucugcuggggggagggggug--ggggggcuuuuuucacc-cucuu
	
	agggggggggcccuuuuuuuucuaaaacccccacaggcgguguugaggguauuuucucccacuuuuuucgggggggugggggaggggggucgucugcucccccccc
	.((((((((((((((((((..(((...(((((..(((.((((..(((((....))))).)))).)))...))))).)))..))))))))......)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4561.751.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	0.00495000000000014	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggggaggggug-ggug----cucccccuccaccc
            ++++++++++-++++++|+++-||||++++++++++++++
            ++++++++++-++++++-+++-----++++++++++++++
    REV:    ccucucuccccccccacaccaaaagggggggggggguggg
	
	acccccccggggcgcgcucuccuucuuucacccccgcgcgcgcuuaaaggagaaaaacugcgccgccuuucuuuccccucugggggaggggggggggcguuucuuuuuaaaaauaaacucgggggggagauauuuacucauuucuggggggggggaggggugggugcucccccuccacccggcggggggguggggggggggggaaaaccacaccccccccucucuccu
	.((((((((((((((((..................)))))).....((((((((.....(((((.(((..((((((((...))))))))..))).))))))))))))).........))))))))))..................((((((((((.(((((((((.((((((((((((((.......)))))))))))))).....))).)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4561.751.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	4.305084	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggggaggggug-ggugcucccccuccacccggc
            ++++++++++-++++++|+++--+++++++++-+++-++
            ++++++++++-++++++-+++--+++++++++|+++-++
    REV:    ccucucuccccccccacaccaaaagggggggg-ggggug
	
	acccccccggggcgcgcucuccuucuuucacccccgcgcgcgcuuaaaggagaaaaacugcgccgccuuucuuuccccucugggggaggggggggggcguuucuuuuuaaaaauaaacucgggggggagauauuuacucauuucuggggggggggaggggugggugcucccccuccacccggcggggggguggggggggggggaaaaccacaccccccccucucuccu
	.((((((((((((((((..................)))))).....((((((((.....(((((.(((..((((((((...))))))))..))).))))))))))))).........))))))))))..................((((((((((.(((((((((..(((((((((.(((.((......)).))))))))))))..))).)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4561.758.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	3.3374675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggcgcgcucuccuucuuucacccccgcgcgcgcuua-aaggagaaaaacugcgccgccuuucuuucccc
            +++------+++++--------++++++----------|++++++++-----+++++-+++--++++++++
            +++------+++++||||||||++++++-----------++++++++|||||+++++-+++--++++++++
    REV:    cucauuuauagagg--------gggggcucaaauaaaaauuuuucuu-----ugcggggggggggaggggg
	

>Contig4561.758.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	0.00495000000000014	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggggaggggug-ggug----cucccccuccaccc
            ++++++++++-++++++|+++-||||++++++++++++++
            ++++++++++-++++++-+++-----++++++++++++++
    REV:    ccucucuccccccccacaccaaaagggggggggggguggg
	
	cggggcgcgcucuccuucuuucacccccgcgcgcgcuuaaaggagaaaaacugcgccgccuuucuuuccccucugggggaggggggggggcguuucuuuuuaaaaauaaacucgggggggagauauuuacucauuucuggggggggggaggggugggugcucccccuccacccggcggggggguggggggggggggaaaaccacaccccccccucucuccu
	.(((......(((((........((((((..........((((((((.....(((((.(((..((((((((...))))))))..))).)))))))))))))...........)))))))))))......)))......((((((((((.(((((((((.((((((((((((((.......)))))))))))))).....))).)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4561.758.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	3.3374675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggcgcgcucuccuucuuucacccccgcgcgcgcuua-aaggagaaaaacugcgccgccuuucuuucccc
            +++------+++++--------++++++----------|++++++++-----+++++-+++--++++++++
            +++------+++++||||||||++++++-----------++++++++|||||+++++-+++--++++++++
    REV:    cucauuuauagagg--------gggggcucaaauaaaaauuuuucuu-----ugcggggggggggaggggg
	

>Contig4561.758.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	4.305084	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggggaggggug-ggugcucccccuccacccggc
            ++++++++++-++++++|+++--+++++++++-+++-++
            ++++++++++-++++++-+++--+++++++++|+++-++
    REV:    ccucucuccccccccacaccaaaagggggggg-ggggug
	
	cggggcgcgcucuccuucuuucacccccgcgcgcgcuuaaaggagaaaaacugcgccgccuuucuuuccccucugggggaggggggggggcguuucuuuuuaaaaauaaacucgggggggagauauuuacucauuucuggggggggggaggggugggugcucccccuccacccggcggggggguggggggggggggaaaaccacaccccccccucucuccu
	.(((......(((((........((((((..........((((((((.....(((((.(((..((((((((...))))))))..))).)))))))))))))...........)))))))))))......)))......((((((((((.(((((((((..(((((((((.(((.((......)).))))))))))))..))).)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4561.767.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	2.83562216666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuccuucuuucacccccgcgcgcgcuua-aaggagaaaaacugcgccgccuuucuuucccc
            +++++--------++++++----------|++++++++-----+++++-+++--++++++++
            +++++||||||||++++++-----------++++++++|||||+++++-+++--++++++++
    REV:    agagg--------gggggcucaaauaaaaauuuuucuu-----ugcggggggggggaggggg
	

>Contig4561.767.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	4.305084	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggggaggggug-ggugcucccccuccacccggc
            ++++++++++-++++++|+++--+++++++++-+++-++
            ++++++++++-++++++-+++--+++++++++|+++-++
    REV:    ccucucuccccccccacaccaaaagggggggg-ggggug
	
	cucuccuucuuucacccccgcgcgcgcuuaaaggagaaaaacugcgccgccuuucuuuccccucugggggaggggggggggcguuucuuuuuaaaaauaaacucgggggggagauauuuacucauuucuggggggggggaggggugggugcucccccuccacccggcggggggguggggggggggggaaaaccacaccccccccucucuccu
	.(((((........((((((..........((((((((.....(((((.(((..((((((((...))))))))..))).)))))))))))))...........)))))))))))...............((((((((((.(((((((((..(((((((((.(((.((......)).))))))))))))..))).)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4561.767.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	2.83562216666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuccuucuuucacccccgcgcgcgcuua-aaggagaaaaacugcgccgccuuucuuucccc
            +++++--------++++++----------|++++++++-----+++++-+++--++++++++
            +++++||||||||++++++-----------++++++++|||||+++++-+++--++++++++
    REV:    agagg--------gggggcucaaauaaaaauuuuucuu-----ugcggggggggggaggggg
	

>Contig4561.767.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	0.00495000000000014	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggggaggggug-ggug----cucccccuccaccc
            ++++++++++-++++++|+++-||||++++++++++++++
            ++++++++++-++++++-+++-----++++++++++++++
    REV:    ccucucuccccccccacaccaaaagggggggggggguggg
	
	cucuccuucuuucacccccgcgcgcgcuuaaaggagaaaaacugcgccgccuuucuuuccccucugggggaggggggggggcguuucuuuuuaaaaauaaacucgggggggagauauuuacucauuucuggggggggggaggggugggugcucccccuccacccggcggggggguggggggggggggaaaaccacaccccccccucucuccu
	.(((((........((((((..........((((((((.....(((((.(((..((((((((...))))))))..))).)))))))))))))...........)))))))))))...............((((((((((.(((((((((.((((((((((((((.......)))))))))))))).....))).)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4561.773.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	4.305084	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggggaggggug-ggugcucccccuccacccggc
            ++++++++++-++++++|+++--+++++++++-+++-++
            ++++++++++-++++++-+++--+++++++++|+++-++
    REV:    ccucucuccccccccacaccaaaagggggggg-ggggug
	
	uucuuucacccccgcgcgcgcuuaaaggagaaaaacugcgccgccuuucuuuccccucugggggaggggggggggcguuucuuuuuaaaaauaaacucgggggggagauauuuacucauuucuggggggggggaggggugggugcucccccuccacccggcggggggguggggggggggggaaaaccacaccccccccucucuccu
	.((((((.((((.((....))...((((((((.....(((((.(((..((((((((...))))))))..))).)))))))))))))............))))))))))...............((((((((((.(((((((((..(((((((((.(((.((......)).))))))))))))..))).)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4561.773.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	0.00495000000000014	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggggaggggug-ggug----cucccccuccaccc
            ++++++++++-++++++|+++-||||++++++++++++++
            ++++++++++-++++++-+++-----++++++++++++++
    REV:    ccucucuccccccccacaccaaaagggggggggggguggg
	
	uucuuucacccccgcgcgcgcuuaaaggagaaaaacugcgccgccuuucuuuccccucugggggaggggggggggcguuucuuuuuaaaaauaaacucgggggggagauauuuacucauuucuggggggggggaggggugggugcucccccuccacccggcggggggguggggggggggggaaaaccacaccccccccucucuccu
	.((((((.((((.((....))...((((((((.....(((((.(((..((((((((...))))))))..))).)))))))))))))............))))))))))...............((((((((((.(((((((((.((((((((((((((.......)))))))))))))).....))).)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4561.780.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	5.1605775	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgcgcgcuua-aaggagaaaaacugcgccgccuuucuuucccc
            ++++++----------|++++++++-----+++++-+++--++++++++
            ++++++-----------++++++++|||||+++++-+++--++++++++
    REV:    gggggcucaaauaaaaauuuuucuu-----ugcggggggggggaggggg
	

>Contig4561.780.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	4.305084	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggggaggggug-ggugcucccccuccacccggc
            ++++++++++-++++++|+++--+++++++++-+++-++
            ++++++++++-++++++-+++--+++++++++|+++-++
    REV:    ccucucuccccccccacaccaaaagggggggg-ggggug
	
	acccccgcgcgcgcuuaaaggagaaaaacugcgccgccuuucuuuccccucugggggaggggggggggcguuucuuuuuaaaaauaaacucgggggggagauauuuacucauuucuggggggggggaggggugggugcucccccuccacccggcggggggguggggggggggggaaaaccacaccccccccucucuccu
	.((((((..........((((((((.....(((((.(((..((((((((...))))))))..))).)))))))))))))...........)))))).(((.......)))......((((((((((.(((((((((..(((((((((.(((.((......)).))))))))))))..))).)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4561.780.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	5.1605775	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgcgcgcuua-aaggagaaaaacugcgccgccuuucuuucccc
            ++++++----------|++++++++-----+++++-+++--++++++++
            ++++++-----------++++++++|||||+++++-+++--++++++++
    REV:    gggggcucaaauaaaaauuuuucuu-----ugcggggggggggaggggg
	

>Contig4561.780.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	0.00495000000000014	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggggaggggug-ggug----cucccccuccaccc
            ++++++++++-++++++|+++-||||++++++++++++++
            ++++++++++-++++++-+++-----++++++++++++++
    REV:    ccucucuccccccccacaccaaaagggggggggggguggg
	
	acccccgcgcgcgcuuaaaggagaaaaacugcgccgccuuucuuuccccucugggggaggggggggggcguuucuuuuuaaaaauaaacucgggggggagauauuuacucauuucuggggggggggaggggugggugcucccccuccacccggcggggggguggggggggggggaaaaccacaccccccccucucuccu
	.((((((..........((((((((.....(((((.(((..((((((((...))))))))..))).)))))))))))))...........)))))).(((.......)))......((((((((((.(((((((((.((((((((((((((.......)))))))))))))).....))).)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4561.796.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	-1.44138133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggagaaaaacugcgccgccuuucuuucccc
            ++++++++-----+++++-+++--++++++++
            ++++++++|||||+++++-+++--++++++++
    REV:    uuuuucuu-----ugcggggggggggaggggg
	
	aaaggagaaaaacugcgccgccuuucuuuccccucugggggaggggggggggcguuucuuuuuaaaaauaaacucgggggggagauauuuacucauuucuggggggggggaggggugggugcucccccuccacccggcggggggguggggggggggggaaaaccacaccccccccucucuccu
	.((((((((.....(((((.(((..((((((((...))))))))..))).))))))))))))).........((((((((.(((.......))).)))))))).(((((((((((.(((((((((((((((((((.......))))))))))))))((....)).))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4561.821.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	4.305084	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggggaggggug-ggugcucccccuccacccggc
            ++++++++++-++++++|+++--+++++++++-+++-++
            ++++++++++-++++++-+++--+++++++++|+++-++
    REV:    ccucucuccccccccacaccaaaagggggggg-ggggug
	
	cuuuccccucugggggaggggggggggcguuucuuuuuaaaaauaaacucgggggggagauauuuacucauuucuggggggggggaggggugggugcucccccuccacccggcggggggguggggggggggggaaaaccacaccccccccucucuccu
	.(((((((((((((.(((((((((.....))))))))).........)))))))))))))...............((((((((((.(((((((((..(((((((((.(((.((......)).))))))))))))..))).)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4561.821.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	0.00495000000000014	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggggaggggug-ggug----cucccccuccaccc
            ++++++++++-++++++|+++-||||++++++++++++++
            ++++++++++-++++++-+++-----++++++++++++++
    REV:    ccucucuccccccccacaccaaaagggggggggggguggg
	
	cuuuccccucugggggaggggggggggcguuucuuuuuaaaaauaaacucgggggggagauauuuacucauuucuggggggggggaggggugggugcucccccuccacccggcggggggguggggggggggggaaaaccacaccccccccucucuccu
	.(((((((((((((.(((((((((.....))))))))).........)))))))))))))...............((((((((((.(((((((((.((((((((((((((.......)))))))))))))).....))).)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4561.821.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	4.305084	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggggaggggug-ggugcucccccuccacccggc
            ++++++++++-++++++|+++--+++++++++-+++-++
            ++++++++++-++++++-+++--+++++++++|+++-++
    REV:    ccucucuccccccccacaccaaaagggggggg-ggggug
	
	cuuuccccucugggggaggggggggggcguuucuuuuuaaaaauaaacucgggggggagauauuuacucauuucuggggggggggaggggugggugcucccccuccacccggcggggggguggggggggggggaaaaccacaccccccccucucuccu
	.(((((((((((((.((..(((((.....)))))..)).........)))))))))))))...............((((((((((.(((((((((..(((((((((.(((.((......)).))))))))))))..))).)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4561.839.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	1.4505185	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggaggggug-ggugcucccccuccacccggc
            +++++-++++++|+++--+++++++++-+++-++
            +++++|++++++-+++--+++++++++|+++-++
    REV:    ucccc-ccccacaccaaaagggggggg-ggggug
	
	gggggggggcguuucuuuuuaaaaauaaacucgggggggagauauuuacucauuucuggggggggggaggggugggugcucccccuccacccggcggggggguggggggggggggaaaaccacaccccccccucucuccu
	.(((((((.....................((((((((.(((.......))).))))))))..(((((.(((((((((..(((((((((.(((.((......)).))))))))))))..))).))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4561.839.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-2.865918	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggaggggug-ggug----cucccccuccaccc
            +++++-++++++|+++-||||++++++++++++++
            +++++|++++++-+++-----++++++++++++++
    REV:    ucccc-ccccacaccaaaagggggggggggguggg
	
	gggggggggcguuucuuuuuaaaaauaaacucgggggggagauauuuacucauuucuggggggggggaggggugggugcucccccuccacccggcggggggguggggggggggggaaaaccacaccccccccucucuccu
	.(((((((.....................((((((((.(((.......))).))))))))..(((((.(((((((((.((((((((((((((.......)))))))))))))).....))).))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4561.870.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	0.00495000000000014	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggggaggggug-ggug----cucccccuccaccc
            ++++++++++-++++++|+++-||||++++++++++++++
            ++++++++++-++++++-+++-----++++++++++++++
    REV:    ccucucuccccccccacaccaaaagggggggggggguggg
	
	cgggggggagauauuuacucauuucuggggggggggaggggugggugcucccccuccacccggcggggggguggggggggggggaaaaccacaccccccccucucuccu
	.(((((.(((.......))).)))))((((((((((.(((((((((.((((((((((((((.......)))))))))))))).....))).)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4561.870.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	4.305084	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggggaggggug-ggugcucccccuccacccggc
            ++++++++++-++++++|+++--+++++++++-+++-++
            ++++++++++-++++++-+++--+++++++++|+++-++
    REV:    ccucucuccccccccacaccaaaagggggggg-ggggug
	
	cgggggggagauauuuacucauuucuggggggggggaggggugggugcucccccuccacccggcggggggguggggggggggggaaaaccacaccccccccucucuccu
	.(((((.(((.......))).)))))((((((((((.(((((((((..(((((((((.(((.((......)).))))))))))))..))).)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4561.875.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	0.00495000000000014	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggggaggggug-ggug----cucccccuccaccc
            ++++++++++-++++++|+++-||||++++++++++++++
            ++++++++++-++++++-+++-----++++++++++++++
    REV:    ccucucuccccccccacaccaaaagggggggggggguggg
	
	gggagauauuuacucauuucuggggggggggaggggugggugcucccccuccacccggcggggggguggggggggggggaaaaccacaccccccccucucuccu
	.((((((........))))))((((((((((.(((((((((.((((((((((((((.......)))))))))))))).....))).)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4561.875.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	4.305084	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggggaggggug-ggugcucccccuccacccggc
            ++++++++++-++++++|+++--+++++++++-+++-++
            ++++++++++-++++++-+++--+++++++++|+++-++
    REV:    ccucucuccccccccacaccaaaagggggggg-ggggug
	
	gggagauauuuacucauuucuggggggggggaggggugggugcucccccuccacccggcggggggguggggggggggggaaaaccacaccccccccucucuccu
	.((((((........))))))((((((((((.(((((((((..(((((((((.(((.((......)).))))))))))))..))).)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4610.457.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	1.36582	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuccugau-gucaacguca-cacuucaugauggaguuguaaguggucucguggaugccagc-gg-cuu-------ccauucc
            +++++++++|++++--++++|++++------++++++++--++-+++--+++---++++---|++|+++|||||||+++++++
            +++++++++-++++-|++++-++++--||||++++++++||++-+++--+++|||++++----++-+++-------+++++++
    REV:    gaaggacuaccgguc-caguaguggua----accucgac--ucuccaaggca---acgggacuccaggauaaggucgguaggg
	
	caccuugaucuucaugcuacugggagccagggcaguaaucuccuugcucauacggucagcaauaccagggaacauaguggaaccaccacugagaacgauguuuccguaaagguccuuccugaugucaacgucacacuucaugauggaguuguaaguggucucguggaugccagcggcuuccauuccgaugagggauggcuggaauaggaccucagggcaacggaaccucucagcuccaauggugaugaccuggccaucaggaagcucguaguucuucucuacagaagagcugcu
	.(((((........((((((((.(((.(((((.((....))))))))))...)))).))))......(((((((((((((.....))))).......))))))))...))))).(((((((((((((..((((((((......((((((((..((.(((..(((...((((...((((((((((((.....))))))).......))).))....)))))))..))).))))))))))..)))).)))).)))).)))))))))...(((((((((((....))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4610.463.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	1.36582	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuccugau-gucaacguca-cacuucaugauggaguuguaaguggucucguggaugccagc-gg-cuu-------ccauucc
            +++++++++|++++--++++|++++------++++++++--++-+++--+++---++++---|++|+++|||||||+++++++
            +++++++++-++++-|++++-++++--||||++++++++||++-+++--+++|||++++----++-+++-------+++++++
    REV:    gaaggacuaccgguc-caguaguggua----accucgac--ucuccaaggca---acgggacuccaggauaaggucgguaggg
	
	gaucuucaugcuacugggagccagggcaguaaucuccuugcucauacggucagcaauaccagggaacauaguggaaccaccacugagaacgauguuuccguaaagguccuuccugaugucaacgucacacuucaugauggaguuguaaguggucucguggaugccagcggcuuccauuccgaugagggauggcuggaauaggaccucagggcaacggaaccucucagcuccaauggugaugaccuggccaucaggaagcucguaguucuucucuacagaagagcugcu
	((((((..((((((((.(((.(((((.((....))))))))))...)))).))))......(((((((((((((.....))))).......))))))))...))))))(((((((((((((..((((((((......((((((((..((.(((..(((...((((...((((((((((((.....))))))).......))).))....)))))))..))).))))))))))..)))).)))).)))).)))))))))...(((((((((((....))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4610.470.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	1.36582	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuccugau-gucaacguca-cacuucaugauggaguuguaaguggucucguggaugccagc-gg-cuu-------ccauucc
            +++++++++|++++--++++|++++------++++++++--++-+++--+++---++++---|++|+++|||||||+++++++
            +++++++++-++++-|++++-++++--||||++++++++||++-+++--+++|||++++----++-+++-------+++++++
    REV:    gaaggacuaccgguc-caguaguggua----accucgac--ucuccaaggca---acgggacuccaggauaaggucgguaggg
	
	augcuacugggagccagggcaguaaucuccuugcucauacggucagcaauaccagggaacauaguggaaccaccacugagaacgauguuuccguaaagguccuuccugaugucaacgucacacuucaugauggaguuguaaguggucucguggaugccagcggcuuccauuccgaugagggauggcuggaauaggaccucagggcaacggaaccucucagcuccaauggugaugaccuggccaucaggaagcucguaguucuucucuacagaagagcugcu
	.((((((((.(((.(((((.((....))))))))))...)))).))))..(((.(((((((((((((.....))))).......)))))))).....))).(((((((((((((..((((((((......((((((((..((.(((..(((...((((...((((((((((((.....))))))).......))).))....)))))))..))).))))))))))..)))).)))).)))).)))))))))...(((((((((((....))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4610.519.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	1.36582	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuccugau-gucaacguca-cacuucaugauggaguuguaaguggucucguggaugccagc-gg-cuu-------ccauucc
            +++++++++|++++--++++|++++------++++++++--++-+++--+++---++++---|++|+++|||||||+++++++
            +++++++++-++++-|++++-++++--||||++++++++||++-+++--+++|||++++----++-+++-------+++++++
    REV:    gaaggacuaccgguc-caguaguggua----accucgac--ucuccaaggca---acgggacuccaggauaaggucgguaggg
	
	uaccagggaacauaguggaaccaccacugagaacgauguuuccguaaagguccuuccugaugucaacgucacacuucaugauggaguuguaaguggucucguggaugccagcggcuuccauuccgaugagggauggcuggaauaggaccucagggcaacggaaccucucagcuccaauggugaugaccuggccaucaggaagcucguaguucuucucuacagaagagcugcu
	.(((.(((((((((((((.....))))).......)))))))).....))).(((((((((((((..((((((((......((((((((..((.(((..(((...((((...((((((((((((.....))))))).......))).))....)))))))..))).))))))))))..)))).)))).)))).)))))))))...(((((((((((....))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4610.523.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	1.36582	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuccugau-gucaacguca-cacuucaugauggaguuguaaguggucucguggaugccagc-gg-cuu-------ccauucc
            +++++++++|++++--++++|++++------++++++++--++-+++--+++---++++---|++|+++|||||||+++++++
            +++++++++-++++-|++++-++++--||||++++++++||++-+++--+++|||++++----++-+++-------+++++++
    REV:    gaaggacuaccgguc-caguaguggua----accucgac--ucuccaaggca---acgggacuccaggauaaggucgguaggg
	
	agggaacauaguggaaccaccacugagaacgauguuuccguaaagguccuuccugaugucaacgucacacuucaugauggaguuguaaguggucucguggaugccagcggcuuccauuccgaugagggauggcuggaauaggaccucagggcaacggaaccucucagcuccaauggugaugaccuggccaucaggaagcucguaguucuucucuacagaagagcugcu
	.(((((((((((((.....))))).......)))))))).........(((((((((((((..((((((((......((((((((..((.(((..(((...((((...((((((((((((.....))))))).......))).))....)))))))..))).))))))))))..)))).)))).)))).)))))))))...(((((((((((....))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4610.550.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	1.36582	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuccugau-gucaacguca-cacuucaugauggaguuguaaguggucucguggaugccagc-gg-cuu-------ccauucc
            +++++++++|++++--++++|++++------++++++++--++-+++--+++---++++---|++|+++|||||||+++++++
            +++++++++-++++-|++++-++++--||||++++++++||++-+++--+++|||++++----++-+++-------+++++++
    REV:    gaaggacuaccgguc-caguaguggua----accucgac--ucuccaaggca---acgggacuccaggauaaggucgguaggg
	
	aacgauguuuccguaaagguccuuccugaugucaacgucacacuucaugauggaguuguaaguggucucguggaugccagcggcuuccauuccgaugagggauggcuggaauaggaccucagggcaacggaaccucucagcuccaauggugaugaccuggccaucaggaagcucguaguucuucucuacagaagagcugcu
	.(((.......))).......(((((((((((((..((((((((......((((((((..((.(((..(((...((((...((((((((((((.....))))))).......))).))....)))))))..))).))))))))))..)))).)))).)))).)))))))))...(((((((((((....))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4610.559.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	1.36582	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuccugau-gucaacguca-cacuucaugauggaguuguaaguggucucguggaugccagc-gg-cuu-------ccauucc
            +++++++++|++++--++++|++++------++++++++--++-+++--+++---++++---|++|+++|||||||+++++++
            +++++++++-++++-|++++-++++--||||++++++++||++-+++--+++|||++++----++-+++-------+++++++
    REV:    gaaggacuaccgguc-caguaguggua----accucgac--ucuccaaggca---acgggacuccaggauaaggucgguaggg
	
	uccguaaagguccuuccugaugucaacgucacacuucaugauggaguuguaaguggucucguggaugccagcggcuuccauuccgaugagggauggcuggaauaggaccucagggcaacggaaccucucagcuccaauggugaugaccuggccaucaggaagcucguaguucuucucuacagaagagcugcu
	.((.....))..(((((((((((((..((((((((......((((((((..((.(((..(((...((((...((((((((((((.....))))))).......))).))....)))))))..))).))))))))))..)))).)))).)))).)))))))))...(((((((((((....))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4610.570.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	1.36582	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuccugau-gucaacguca-cacuucaugauggaguuguaaguggucucguggaugccagc-gg-cuu-------ccauucc
            +++++++++|++++--++++|++++------++++++++--++-+++--+++---++++---|++|+++|||||||+++++++
            +++++++++-++++-|++++-++++--||||++++++++||++-+++--+++|||++++----++-+++-------+++++++
    REV:    gaaggacuaccgguc-caguaguggua----accucgac--ucuccaaggca---acgggacuccaggauaaggucgguaggg
	
	ccuuccugaugucaacgucacacuucaugauggaguuguaaguggucucguggaugccagcggcuuccauuccgaugagggauggcuggaauaggaccucagggcaacggaaccucucagcuccaauggugaugaccuggccaucaggaagcucguaguucuucucuacagaagagcugcu
	.(((((((((((((..((((((((......((((((((..((.(((..(((...((((...((((((((((((.....))))))).......))).))....)))))))..))).))))))))))..)))).)))).)))).)))))))))...(((((((((((....))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4617.1005.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugggcccggguuuuuuccccggaggg-ggggggaaac
            ++++---++++++++--+++++++++---|+++++++-++
            ++++---++++++++-|+++++++++----+++++++-++
    REV:    aaaaaaggggcccaau-ggggggccuaaaaccccccuaug
	
	ggccgaauuucccgggaauuugcccgggcccggcgauggaaacuucuaaaaagggugggguuggguugguugggugggggggagguagcgcccuuauagggggggcaaauuaaaaaacuuuugggcccggguuuuuuccccggagggggggggaaacaggguauccccccaaaauccgggggguaacccggggaaaaaaaaauuugugggcaaaaaagggccccccaaaaaggcgcc
	.(((...(((((((..(((..((((.(((((.((..((((....))))......)).)))))))))..)))...)))))))..))).(((((.......(((((((............((((...((((((((..(((((((((...(((((((.((...)).)))))))....))))))))).))))))))...))))...((((....)))).....))))))).....))))).

##################################################

##################################################
>Contig4617.1011.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugggcccggguuuuuuccccggaggg-ggggggaaac
            ++++---++++++++--+++++++++---|+++++++-++
            ++++---++++++++-|+++++++++----+++++++-++
    REV:    aaaaaaggggcccaau-ggggggccuaaaaccccccuaug
	
	auuucccgggaauuugcccgggcccggcgauggaaacuucuaaaaagggugggguuggguugguugggugggggggagguagcgcccuuauagggggggcaaauuaaaaaacuuuugggcccggguuuuuuccccggagggggggggaaacaggguauccccccaaaauccgggggguaacccggggaaaaaaaaauuugugggcaaaaaagggccccccaaaaaggcgccgca
	.(((((((((......)))..(((((((......((((((..........))))))......)))))))..)))))).((.(((((.......(((((((............((((...((((((((..(((((((((...(((((((.((...)).)))))))....))))))))).))))))))...))))...((((....)))).....))))))).....))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig4617.1023.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugggcccggguuuuuuccccggaggg-ggggggaaac
            ++++---++++++++--+++++++++---|+++++++-++
            ++++---++++++++-|+++++++++----+++++++-++
    REV:    aaaaaaggggcccaau-ggggggccuaaaaccccccuaug
	
	uuugcccgggcccggcgauggaaacuucuaaaaagggugggguuggguugguugggugggggggagguagcgcccuuauagggggggcaaauuaaaaaacuuuugggcccggguuuuuuccccggagggggggggaaacaggguauccccccaaaauccgggggguaacccggggaaaaaaaaauuugugggcaaaaaagggccccccaaaaaggcgccgca
	.((.(((..((((((((((...((((((..........))))))..)))).))))))..))).)).((.(((((.......(((((((............((((...((((((((..(((((((((...(((((((.((...)).)))))))....))))))))).))))))))...))))...((((....)))).....))))))).....))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig4617.1026.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugggcccggguuuuuuccccggaggg-ggggggaaac
            ++++---++++++++--+++++++++---|+++++++-++
            ++++---++++++++-|+++++++++----+++++++-++
    REV:    aaaaaaggggcccaau-ggggggccuaaaaccccccuaug
	
	gcccgggcccggcgauggaaacuucuaaaaagggugggguuggguugguugggugggggggagguagcgcccuuauagggggggcaaauuaaaaaacuuuugggcccggguuuuuuccccggagggggggggaaacaggguauccccccaaaauccgggggguaacccggggaaaaaaaaauuugugggcaaaaaagggccccccaaaaaggcgccgca
	.(((..((((((((((...((((((..........))))))..)))).))))))..)))....((.(((((.......(((((((............((((...((((((((..(((((((((...(((((((.((...)).)))))))....))))))))).))))))))...))))...((((....)))).....))))))).....))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig4617.1031.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugggcccggguuuuuuccccggaggg-ggggggaaac
            ++++---++++++++--+++++++++---|+++++++-++
            ++++---++++++++-|+++++++++----+++++++-++
    REV:    aaaaaaggggcccaau-ggggggccuaaaaccccccuaug
	
	ggcccggcgauggaaacuucuaaaaagggugggguuggguugguugggugggggggagguagcgcccuuauagggggggcaaauuaaaaaacuuuugggcccggguuuuuuccccggagggggggggaaacaggguauccccccaaaauccgggggguaacccggggaaaaaaaaauuugugggcaaaaaagggccccccaaaaaggcgccgca
	.(((((((......((((((..........))))))......))))))).........((.(((((.......(((((((............((((...((((((((..(((((((((...(((((((.((...)).)))))))....))))))))).))))))))...))))...((((....)))).....))))))).....))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig4617.1031.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugggcccggguuuuuuccccggaggg-ggggggaaac
            ++++---++++++++--+++++++++---|+++++++-++
            ++++---++++++++-|+++++++++----+++++++-++
    REV:    aaaaaaggggcccaau-ggggggccuaaaaccccccuaug
	
	ggcccggcgauggaaacuucuaaaaagggugggguuggguugguugggugggggggagguagcgcccuuauagggggggcaaauuaaaaaacuuuugggcccggguuuuuuccccggagggggggggaaacaggguauccccccaaaauccgggggguaacccggggaaaaaaaaauuugugggcaaaaaagggccccccaaaaaggcgccgca
	.((((((((((...((((((..........))))))..)))).)))))).........((.(((((.......(((((((............((((...((((((((..(((((((((...(((((((.((...)).)))))))....))))))))).))))))))...))))...((((....)))).....))))))).....))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig4617.1059.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccggguuuuuuccccggaggg-ggggggaaac
            ++++++++--+++++++++---|+++++++-++
            ++++++++-|+++++++++----+++++++-++
    REV:    gggcccaau-ggggggccuaaaaccccccuaug
	
	gugggguuggguugguugggugggggggagguagcgcccuuauagggggggcaaauuaaaaaacuuuugggcccggguuuuuuccccggagggggggggaaacaggguauccccccaaaauccgggggguaacccggggaaaaaaaaauuugugggcaaaaaagggccccccaaaaaggcgccgca
	((((.(((............(((((((......((.((((.....)))).))...........(((((...((((((((..(((((((((...(((((((.((...)).)))))))....))))))))).))))))))..........((((....))))))))).)))))))....))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig4617.1061.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccggguuuuuuccccggaggg-ggggggaaac
            ++++++++--+++++++++---|+++++++-++
            ++++++++-|+++++++++----+++++++-++
    REV:    gggcccaau-ggggggccuaaaaccccccuaug
	
	gggguuggguugguugggugggggggagguagcgcccuuauagggggggcaaauuaaaaaacuuuugggcccggguuuuuuccccggagggggggggaaacaggguauccccccaaaauccgggggguaacccggggaaaaaaaaauuugugggcaaaaaagggccccccaaaaaggcgccg
	.......((.((.((...(((((((......((.((((.....)))).))...........(((((...((((((((..(((((((((...(((((((.((...)).)))))))....))))))))).))))))))..........((((....))))))))).)))))))...)).)))).

##################################################

##################################################
>Contig4617.1068.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccggguuuuuuccccggaggg-ggggggaaac
            ++++++++--+++++++++---|+++++++-++
            ++++++++-|+++++++++----+++++++-++
    REV:    gggcccaau-ggggggccuaaaaccccccuaug
	
	gguugguugggugggggggagguagcgcccuuauagggggggcaaauuaaaaaacuuuugggcccggguuuuuuccccggagggggggggaaacaggguauccccccaaaauccgggggguaacccggggaaaaaaaaauuugugggcaaaaaagggccccccaaaaaggcgccg
	((.((.((...(((((((......((.((((.....)))).))...........(((((...((((((((..(((((((((...(((((((.((...)).)))))))....))))))))).))))))))..........((((....))))))))).)))))))...)).)))).

##################################################

##################################################
>Contig4617.1072.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccggguuuuuuccccggaggg-ggggggaaac
            ++++++++--+++++++++---|+++++++-++
            ++++++++-|+++++++++----+++++++-++
    REV:    gggcccaau-ggggggccuaaaaccccccuaug
	
	gguugggugggggggagguagcgcccuuauagggggggcaaauuaaaaaacuuuugggcccggguuuuuuccccggagggggggggaaacaggguauccccccaaaauccgggggguaacccggggaaaaaaaaauuugugggcaaaaaagggccccccaaaaaggcgccg
	(((....(((((((......((.((((.....)))).))...........(((((...((((((((..(((((((((...(((((((.((...)).)))))))....))))))))).))))))))..........((((....))))))))).))))))).......))).

##################################################

##################################################
>Contig4617.1089.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugggcccggguuuuuuccccggaggg-ggggggaaac
            ++++---++++++++--+++++++++---|+++++++-++
            ++++---++++++++-|+++++++++----+++++++-++
    REV:    aaaaaaggggcccaau-ggggggccuaaaaccccccuaug
	
	guagcgcccuuauagggggggcaaauuaaaaaacuuuugggcccggguuuuuuccccggagggggggggaaacaggguauccccccaaaauccgggggguaacccggggaaaaaaaaauuugugggcaaaaaagggccccccaaaaaggcgccgca
	((.(((((.......(((((((............((((...((((((((..(((((((((...(((((((.((...)).)))))))....))))))))).))))))))...))))...((((....)))).....))))))).....))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig4617.1089.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccggguuuuuuccccggaggg-ggggggaaac
            ++++++++--+++++++++---|+++++++-++
            ++++++++-|+++++++++----+++++++-++
    REV:    gggcccaau-ggggggccuaaaaccccccuaug
	
	guagcgcccuuauagggggggcaaauuaaaaaacuuuugggcccggguuuuuuccccggagggggggggaaacaggguauccccccaaaauccgggggguaacccggggaaaaaaaaauuugugggcaaaaaagggccccccaaaaaggcgccgca
	((.(((((.......(((((((...................((((((((..(((((((((...(((((((.((...)).)))))))....))))))))).))))))))..........((((....)))).....))))))).....))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig4617.1091.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugggcccggguuuuuuccccggaggg-ggggggaaac
            ++++---++++++++--+++++++++---|+++++++-++
            ++++---++++++++-|+++++++++----+++++++-++
    REV:    aaaaaaggggcccaau-ggggggccuaaaaccccccuaug
	
	agcgcccuuauagggggggcaaauuaaaaaacuuuugggcccggguuuuuuccccggagggggggggaaacaggguauccccccaaaauccgggggguaacccggggaaaaaaaaauuugugggcaaaaaagggccccccaaaaaggcgcc
	.(((((.......(((((((............((((...((((((((..(((((((((...(((((((.((...)).)))))))....))))))))).))))))))...))))...((((....)))).....))))))).....))))).

##################################################

##################################################
>Contig4617.1091.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccggguuuuuuccccggaggg-ggggggaaac
            ++++++++--+++++++++---|+++++++-++
            ++++++++-|+++++++++----+++++++-++
    REV:    gggcccaau-ggggggccuaaaaccccccuaug
	
	agcgcccuuauagggggggcaaauuaaaaaacuuuugggcccggguuuuuuccccggagggggggggaaacaggguauccccccaaaauccgggggguaacccggggaaaaaaaaauuugugggcaaaaaagggccccccaaaaaggcgcc
	.(((((.......(((((((...................((((((((..(((((((((...(((((((.((...)).)))))))....))))))))).))))))))..........((((....)))).....))))))).....))))).

##################################################

##################################################
>Contig4617.1104.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccggguuuuuuccccggaggg-ggggggaaac
            ++++++++--+++++++++---|+++++++-++
            ++++++++-|+++++++++----+++++++-++
    REV:    gggcccaau-ggggggccuaaaaccccccuaug
	
	ggggggcaaauuaaaaaacuuuugggcccggguuuuuuccccggagggggggggaaacaggguauccccccaaaauccgggggguaacccggggaaaaaaaaauuugugggcaaaaaagggcccccca
	(((((((...................((((((((..(((((((((...(((((((.((...)).)))))))....))))))))).))))))))..........((((....)))).....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4617.1104.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugggcccggguuuuuuccccggaggg-ggggggaaac
            ++++---++++++++--+++++++++---|+++++++-++
            ++++---++++++++-|+++++++++----+++++++-++
    REV:    aaaaaaggggcccaau-ggggggccuaaaaccccccuaug
	
	ggggggcaaauuaaaaaacuuuugggcccggguuuuuuccccggagggggggggaaacaggguauccccccaaaauccgggggguaacccggggaaaaaaaaauuugugggcaaaaaagggcccccca
	(((((((............((((...((((((((..(((((((((...(((((((.((...)).)))))))....))))))))).))))))))...))))...((((....)))).....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4617.1106.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccggguuuuuuccccggaggg-ggggggaaac
            ++++++++--+++++++++---|+++++++-++
            ++++++++-|+++++++++----+++++++-++
    REV:    gggcccaau-ggggggccuaaaaccccccuaug
	
	ggggcaaauuaaaaaacuuuugggcccggguuuuuuccccggagggggggggaaacaggguauccccccaaaauccgggggguaacccggggaaaaaaaaauuugugggcaaaaaagggccccccaaaaaggcgccg
	((.((............(((((((((((((((..(((((((((...(((((((.((...)).)))))))....))))))))).))))))))...............((((........)))))))))))..)).)).

##################################################

##################################################
>Contig4617.1122.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccggguuuuuuccccggaggg-ggggggaaac
            ++++++++--+++++++++---|+++++++-++
            ++++++++-|+++++++++----+++++++-++
    REV:    gggcccaau-ggggggccuaaaaccccccuaug
	
	cuuuugggcccggguuuuuuccccggagggggggggaaacaggguauccccccaaaauccgggggguaacccggggaaaaaaaaauuugugggcaaaaaagggccccccaaaaa
	.(((((((((((((((..(((((((((...(((((((.((...)).)))))))....))))))))).))))))))...............((((........))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4617.1129.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccggguuuuuuccccggaggg-ggggggaaac
            ++++++++--+++++++++---|+++++++-++
            ++++++++-|+++++++++----+++++++-++
    REV:    gggcccaau-ggggggccuaaaaccccccuaug
	
	gcccggguuuuuuccccggagggggggggaaacaggguauccccccaaaauccgggggguaacccggggaaaaaaaaauuugugggcaaaaaagggccccccaaaaaggcgccgca
	.((((((((..(((((((((...(((((((.((...)).)))))))....))))))))).))))))))............(((((((......(((...)))......)).)))))

##################################################

##################################################
>Contig462.708.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	2.53566133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuggaaga--gguacuuggagaucucgcggcgguucuucucggagaugaucauuguucaga
            ++++++++++||++++-++--++--+++++-+++++++----++-++++++++----+++-++
            ++++++++++--++++|++--++||+++++-+++++++---|++-++++++++-|||+++-++
    REV:    ggagccuucuagccgu-aaaguc--gagcggcguuagguuu-gcgucugcuaga---aagacu
	
	cucuuggaagagguacuuggagaucucgcggcgguucuucucggagaugaucauuguucagaagcuucagaaagaucgucugcguuuggauugcggcgagcugaaaugccgaucuuccgaggaacaaucucuuugguua
	.((((((((((((((.((..((..(((((.(((((((....((.((((((((....(((.((....)).))).)))))))).))...))))))).)))))))..))))))..))))))))))...((((.....)))).

##################################################

##################################################
>Contig462.713.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.10	MeanVal:	3.426032	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcggcgguucuucucggagaugaucauuguucaga
            +++-+++++++----++-++++++++----+++-++
            +++-+++++++---|++-++++++++-|||+++-++
    REV:    gcggcguuagguuu-gcgucugcuaga---aagacu
	
	ggaagagguacuuggagaucucgcggcgguucuucucggagaugaucauuguucagaagcuucagaaagaucgucugcguuuggauugcggcgagcugaaaugccgaucuuccgaggaacaaucucuuug
	.((((((((.((((((((((.(((.(((((((....((.((((((((....(((.((....)).))).)))))))).))...))))))).))).((......)).))))).))))).....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig469.673.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	3.179458	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuucaaaagguugaggcguuccacauuggcaaucucc
            +++------++++++++++++++----+++++---+++
            +++-----|++++++++++++++-|||+++++-||+++
    REV:    cgauucga-ccaauuccguaaggc---auugua--agg
	
	agcuucaaaagguugaggcguuccacauuggcaaucuccacaccaggaauguuacggaaugccuuaaccagcuuagc
	.(((......((((((((((((((....(((((...(((......))).))))).)))))))))))))).....)))

##################################################

##################################################
>Contig4723.742.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.84	MeanVal:	1.54222766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugaucuccuuuguucuc----uuucuu-guuuucccug
            +++++----++++++++++-||||++++++|++++++++++
            +++++---|++++++++++-----++++++-++++++++++
    REV:    aaaacacc-ggaaacaagguaaaaaaagaaccaaaggggac
	
	gaagaaucuagaaauuuugaucuccuuuguucucuuucuuguuuucccugaauacguaucccaaacaggggaaaccaagaaaaaaauggaacaaaggccacaaaagccggaacccaaaaaggcccgguucuggguuuuuccuaggcucccccccccuaaaaaaacaaaaaaaaacgccucaaacaaaggggggaaacccaaagggaaauaaaaaaaccgggguuuucccccg
	((((((((((((..(((((....((((((((((.((((((((((((((((...............)))))))))).)))))).....))))))))))...)))))(((((..((......)).)))))))))))))))))..((((.............................))))........((((((((((((...((............)).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4723.755.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.84	MeanVal:	1.54222766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugaucuccuuuguucuc----uuucuu-guuuucccug
            +++++----++++++++++-||||++++++|++++++++++
            +++++---|++++++++++-----++++++-++++++++++
    REV:    aaaacacc-ggaaacaagguaaaaaaagaaccaaaggggac
	
	auuuugaucuccuuuguucucuuucuuguuuucccugaauacguaucccaaacaggggaaaccaagaaaaaaauggaacaaaggccacaaaagccggaacccaaaaaggcccgguucuggguuuuuccuaggcucccccccccuaaaaaaacaaaaaaaaacgccucaaacaaaggggggaaacccaaagggaaauaaaaaaaccgggguuuucccccg
	.(((((....((((((((((.((((((((((((((((...............)))))))))).)))))).....))))))))))...))))).((((((((...........))))))))((((((..((((.........)))).))))))......................((((((((((((...((............)).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4731.683.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucagg---------aguggcuucugaucuggugaagauggucucu
            ++++---|||||||||+++++-+++++++++++----+++--+++++
            ++++------------+++++|+++++++++++--||+++--+++++
    REV:    ucagguuuuuaaaauaucacu-agggcuagaccua--uuguaaggga
	
	cggucaggaguggcuucugaucuggugaagauggucucugaaaagggaauguuauccagaucgggaucacuauaaaauuuuuggacu
	.((((...(((((.(((((((((((....(((..(((((....)))))..)))..))))))))))))))))............))))

##################################################

##################################################
>Contig4731.690.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguggcuucugaucuggugaagauggucucu
            +++++-+++++++++++----+++--+++++
            +++++|+++++++++++--||+++--+++++
    REV:    ucacu-agggcuagaccua--uuguaaggga
	
	gaguggcuucugaucuggugaagauggucucugaaaagggaauguuauccagaucgggaucacua
	.(((((.(((((((((((....(((..(((((....)))))..)))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4737.1482.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.08	MeanVal:	-0.703636666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggggcgggagggauggcggccccuuauaagaggggu
            +++++--+++++++++-++++++++++------+++++
            +++++||+++++++++-++++++++++-|||||+++++
    REV:    cgccc--ccuuuuuuggcgccggggggg-----ccuua
	
	ggaccccccggcuaaaaagggaugccuaaacgaaaguuuuggcgggcggcuuuucuccgcuccuagaaauucgguuggggcuugggggugguucgggguggggcgggagggauggcggccccuuauaagagggguggaaauaaaaaaaaauuccgggggggccgcgguuuuuucccccgcgggagggggcgggaaaagggguuauuccccccaaaaaacaggggggga
	.(((((((((.((..........(((.((((....)))).))))).)))..((((.((((((((.............(((((.......)))))...(((((..(((((((((.((((((((((......(((((..............))))).)))))))))).))))))))))))))....)))))))))))).)))))).((((((((........))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4737.1486.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.08	MeanVal:	-0.703636666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggggcgggagggauggcggccccuuauaagaggggu
            +++++--+++++++++-++++++++++------+++++
            +++++||+++++++++-++++++++++-|||||+++++
    REV:    cgccc--ccuuuuuuggcgccggggggg-----ccuua
	
	cccccggcuaaaaagggaugccuaaacgaaaguuuuggcgggcggcuuuucuccgcuccuagaaauucgguuggggcuugggggugguucgggguggggcgggagggauggcggccccuuauaagagggguggaaauaaaaaaaaauuccgggggggccgcgguuuuuucccccgcgggagggggcgggaaaagggguuauuccccccaaaaaacaggggggga
	.((((.............((((.((((....)))).))))..((.(((((((((((((((((...(((....)))..))))))))))......(((((..(((((((((.((((((((((......(((((..............))))).)))))))))).)))))))))))))).))))))).))......))))...((((((((........))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4737.1501.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.10	MeanVal:	-0.776304	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcgggagggauggcggccccuuauaagaggggu
            +++-+++++++++-++++++++++------+++++
            +++|+++++++++-++++++++++-|||||+++++
    REV:    ccc-ccuuuuuuggcgccggggggg-----ccuua
	
	ggaugccuaaacgaaaguuuuggcgggcggcuuuucuccgcuccuagaaauucgguuggggcuugggggugguucgggguggggcgggagggauggcggccccuuauaagagggguggaaauaaaaaaaaauuccgggggggccgcgguuuuuucccccgcgggagggggcgggaaaagggguuauuccccccaaaaaacaggggggga
	....(((.((((....)))).))).(((..((((((.((((((((.......((.((.(((((.......))))).)).))(((.(((((((((.((((((((((......(((((..............))))).)))))))))).))))))))))))......))))))))))))))..))).((((((((........))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4737.1501.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.08	MeanVal:	-0.703636666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggggcgggagggauggcggccccuuauaagaggggu
            +++++--+++++++++-++++++++++------+++++
            +++++||+++++++++-++++++++++-|||||+++++
    REV:    cgccc--ccuuuuuuggcgccggggggg-----ccuua
	
	ggaugccuaaacgaaaguuuuggcgggcggcuuuucuccgcuccuagaaauucgguuggggcuugggggugguucgggguggggcgggagggauggcggccccuuauaagagggguggaaauaaaaaaaaauuccgggggggccgcgguuuuuucccccgcgggagggggcgggaaaagggguuauuccccccaaaaaacaggggggga
	....(((.((((....)))).))).(((..((((((.((((((((.............(((((.......)))))...(((((..(((((((((.((((((((((......(((((..............))))).)))))))))).))))))))))))))....))))))))))))))..))).((((((((........))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4737.1501.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.11	MeanVal:	-0.775073333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcgggagggauggcggccccuuauaagaggggu
            +++-++++--+++-++++++++++------+++++
            +++|++++--+++-++++++++++-|||||+++++
    REV:    ccc-ccuuuuuuggcgccggggggg-----ccuua
	
	ggaugccuaaacgaaaguuuuggcgggcggcuuuucuccgcuccuagaaauucgguuggggcuugggggugguucgggguggggcgggagggauggcggccccuuauaagagggguggaaauaaaaaaaaauuccgggggggccgcgguuuuuucccccgcgggagggggcgggaaaagggguuauuccccccaaaaaacaggggggga
	....(((.((((....)))).))).(((..((((((.((((((((.......((.((.(((((.......))))).)).))(((.((((..(((.((((((((((......(((((..............))))).)))))))))).)))..)))))))......))))))))))))))..))).((((((((........))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4737.1505.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.10	MeanVal:	-0.776304	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcgggagggauggcggccccuuauaagaggggu
            +++-+++++++++-++++++++++------+++++
            +++|+++++++++-++++++++++-|||||+++++
    REV:    ccc-ccuuuuuuggcgccggggggg-----ccuua
	
	gccuaaacgaaaguuuuggcgggcggcuuuucuccgcuccuagaaauucgguuggggcuugggggugguucgggguggggcgggagggauggcggccccuuauaagagggguggaaauaaaaaaaaauuccgggggggccgcgguuuuuucccccgcgggagggggcgggaaaagggguuauuccccccaaaaaacaggggggga
	(((.((((....)))).))).(((..((((((.((((((((.......((.((.(((((.......))))).)).))(((.(((((((((.((((((((((......(((((..............))))).)))))))))).))))))))))))......))))))))))))))..))).((((((((........))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4737.1505.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.11	MeanVal:	-0.775073333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcgggagggauggcggccccuuauaagaggggu
            +++-++++--+++-++++++++++------+++++
            +++|++++--+++-++++++++++-|||||+++++
    REV:    ccc-ccuuuuuuggcgccggggggg-----ccuua
	
	gccuaaacgaaaguuuuggcgggcggcuuuucuccgcuccuagaaauucgguuggggcuugggggugguucgggguggggcgggagggauggcggccccuuauaagagggguggaaauaaaaaaaaauuccgggggggccgcgguuuuuucccccgcgggagggggcgggaaaagggguuauuccccccaaaaaacaggggggga
	(((.((((....)))).))).(((..((((((.((((((((.......((.((.(((((.......))))).)).))(((.((((..(((.((((((((((......(((((..............))))).)))))))))).)))..)))))))......))))))))))))))..))).((((((((........))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4737.1505.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.08	MeanVal:	-0.703636666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggggcgggagggauggcggccccuuauaagaggggu
            +++++--+++++++++-++++++++++------+++++
            +++++||+++++++++-++++++++++-|||||+++++
    REV:    cgccc--ccuuuuuuggcgccggggggg-----ccuua
	
	gccuaaacgaaaguuuuggcgggcggcuuuucuccgcuccuagaaauucgguuggggcuugggggugguucgggguggggcgggagggauggcggccccuuauaagagggguggaaauaaaaaaaaauuccgggggggccgcgguuuuuucccccgcgggagggggcgggaaaagggguuauuccccccaaaaaacaggggggga
	(((.((((....)))).))).(((..((((((.((((((((.............(((((.......)))))...(((((..(((((((((.((((((((((......(((((..............))))).)))))))))).))))))))))))))....))))))))))))))..))).((((((((........))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4737.1530.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.10	MeanVal:	-0.776304	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcgggagggauggcggccccuuauaagaggggu
            +++-+++++++++-++++++++++------+++++
            +++|+++++++++-++++++++++-|||||+++++
    REV:    ccc-ccuuuuuuggcgccggggggg-----ccuua
	
	gcuuuucuccgcuccuagaaauucgguuggggcuugggggugguucgggguggggcgggagggauggcggccccuuauaagagggguggaaauaaaaaaaaauuccgggggggccgcgguuuuuucccccgcgggagggggcgggaaaagggguuauuccccccaaaaaacaggggggga
	.((((((.((((((((.......((.((.(((((.......))))).)).))(((.(((((((((.((((((((((......(((((..............))))).)))))))))).))))))))))))......))))))))))))))......((((((((........))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4737.1530.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.11	MeanVal:	-0.775073333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcgggagggauggcggccccuuauaagaggggu
            +++-++++--+++-++++++++++------+++++
            +++|++++--+++-++++++++++-|||||+++++
    REV:    ccc-ccuuuuuuggcgccggggggg-----ccuua
	
	gcuuuucuccgcuccuagaaauucgguuggggcuugggggugguucgggguggggcgggagggauggcggccccuuauaagagggguggaaauaaaaaaaaauuccgggggggccgcgguuuuuucccccgcgggagggggcgggaaaagggguuauuccccccaaaaaacaggggggga
	.((((((.((((((((.......((.((.(((((.......))))).)).))(((.((((..(((.((((((((((......(((((..............))))).)))))))))).)))..)))))))......))))))))))))))......((((((((........))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4737.1530.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.08	MeanVal:	-0.703636666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggggcgggagggauggcggccccuuauaagaggggu
            +++++--+++++++++-++++++++++------+++++
            +++++||+++++++++-++++++++++-|||||+++++
    REV:    cgccc--ccuuuuuuggcgccggggggg-----ccuua
	
	gcuuuucuccgcuccuagaaauucgguuggggcuugggggugguucgggguggggcgggagggauggcggccccuuauaagagggguggaaauaaaaaaaaauuccgggggggccgcgguuuuuucccccgcgggagggggcgggaaaagggguuauuccccccaaaaaacaggggggga
	.((((((.((((((((.............(((((.......)))))...(((((..(((((((((.((((((((((......(((((..............))))).)))))))))).))))))))))))))....))))))))))))))......((((((((........))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4737.1585.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-1.21388583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagggauggcggccccuuauaagaggggu
            +++++++++-++++++++++------+++++
            +++++++++-++++++++++-|||||+++++
    REV:    ccuuuuuuggcgccggggggg-----ccuua
	
	cgggagggauggcggccccuuauaagagggguggaaauaaaaaaaaauuccgggggggccgcgguuuuuucccccgcgggagggggcgggaaaagggguuauuccccccaaaaaacaggggggga
	.(((((((((.((((((((((......(((((..............))))).)))))))))).)))))))))(((((........)))))...........((((((((........))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4737.1585.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.14	MeanVal:	-1.28732216666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagggauggcggccccuuauaagaggggu
            ++++--+++-++++++++++------+++++
            ++++--+++-++++++++++-|||||+++++
    REV:    ccuuuuuuggcgccggggggg-----ccuua
	
	cgggagggauggcggccccuuauaagagggguggaaauaaaaaaaaauuccgggggggccgcgguuuuuucccccgcgggagggggcgggaaaagggguuauuccccccaaaaaacaggggggga
	.((((..(((.((((((((((......(((((..............))))).)))))))))).)))..))))(((((........)))))...........((((((((........))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4772.321.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.26	MeanVal:	3.75486816666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugauguccuccaguauauccauaagcccagu
            ++++--+++++++++---++++++++-+++++
            ++++--+++++++++|||++++++++|+++++
    REV:    gacuuaaggagguca---ggguguuc-gguca
	
	uuugauguccuccaguauauccauaagcccagucuucgacuucugaaacucccacgcaucuucuaaugccucugccagcuuuggagauuuuggguccucagaauucgaaucugcauaugauucuguugucuccucacugagagcacuuguaacuggcuugugggacuggaggaauucagc
	.((((..(((((((((...((((((((.(((((.(((((.((((((....((((...((((((....((........))...))))))..))))...)))))).)))))..............((((.((........)).))))......))))))))))))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig4772.321.1	is_not_MIRNA
	VAL:	2.26	MeanVal:	3.75486816666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugauguccuccaguauauccauaagcccagu
            ++++--+++++++++---++++++++-+++++
            ++++--+++++++++|||++++++++|+++++
    REV:    gacuuaaggagguca---ggguguuc-gguca
	
	uuugauguccuccaguauauccauaagcccagucuucgacuucugaaacucccacgcaucuucuaaugccucugccagcuuuggagauuuuggguccucagaauucgaaucugcauaugauucuguugucuccucacugagagcacuuguaacuggcuugugggacuggaggaauucagc
	.((((..(((((((((...((((((((.(((((.(((((.((((((....((((...(((.(((((.((........)).))))))))..))))...)))))).)))))..............((((.((........)).))))......))))))))))))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig4776.373.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	-2.37285783333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcugcuccucgaa-uggcu-----uugac
            ++++++-++++++++-|++++-|||||+++++
            ++++++-++++++++--++++------+++++
    REV:    ggccgaggaggggcuaagccguccuucaacug
	
	uccggcugcuccucgaauggcuuugacaauguguauauguacccacagucuauacaaaugugaguagcucuagccuuuugaguaucggucaacuuccugccgaaucggggaggagccggu
	.((((((.((((((((.((((.(((((..((((((..(((....)))...)))))).....((...((((.........)))).)).)))))......))))..)))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4793.1089.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	0.215210666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuug-gcu--cucucaucccaguccucggguuucuug-uc
            ++++|+++||++++++++++-+++-------++++++|++
            ++++-+++--++++++++++-+++-------++++++-++
    REV:    aaacucggacgagaguaggggcgguucugguagggacuag
	
	caucccagucuucuggcuugacagccuuggggucugggauuuuggcucucucaucccaguccucggguuucuugucaucuggaucagggauggucuuggcggggaugagagcaggcucaaagucuucggaagaaaggaaauuugcuuucuucuuuuccu
	.(((((((.((((.((((....))))..)))).)))))))(((((((((((((((((.(((.......((((((((.....)).)))))).......))).))))))))))..))).))))......((((((.((((((.....)))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4793.1115.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	0.393946666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggauuuug-gcu--cucucaucccaguccucggguuucuug-uc
            +++++++++|+++||++++++++++-+++-------++++++|++
            +++++++++-+++--++++++++++-+++-------++++++-++
    REV:    uucugaaacucggacgagaguaggggcgguucugguagggacuag
	
	uuggggucugggauuuuggcucucucaucccaguccucggguuucuugucaucuggaucagggauggucuuggcggggaugagagcaggcucaaagucuucggaagaaaggaaauuugcuuucuucuuuuccucac
	.(((((...((((((((((((((((((((((.(((.......((((((((.....)).)))))).......))).))))))))))..))).))))))))).(((((((((........)))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig488.863.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	0.0270714999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgcggcuuucuuucuucucuauauaacaccucucaccccgcgguuagugaagga
            +++-+++++++++++--------------++-+++++++---++--+++++-+++
            +++|+++++++++++||||||||||||||++-+++++++-||++--+++++-+++
    REV:    cgc-ccgggagagag--------------ggugggugggu--uuuuuuacuaccu
	
	gccccuucuucucuccucccuucugcgggagaaaaggggggugcgcggcuuucuuucuucucuauauaacaccucucaccccgcgguuagugaaggaauaucuucuccaucauuuuuuugggugggugggagagagggcccgcuucuuccucuccccccccaccacgacggcggugggggggcgggggguguuguggcgcgccccaccacaacaa
	(((((.((((.((((((.........)))))).)))))))))(((.(((((((((((..............((.(((((((...((..(((((.(((........))).)))))..)).))))))).)))))))))))))))).....((((((((((((((((........)))))))))).))))))((((((((.........)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig488.877.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	0.0315664999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuuucuuucuucucuauauaacaccucucaccccgcgguuagugaagga
            +++++++++++--------------++-+++++++---++--+++++-+++
            +++++++++++||||||||||||||++-+++++++-||++--+++++-+++
    REV:    ccgggagagag--------------ggugggugggu--uuuuuuacuaccu
	
	ccucccuucugcgggagaaaaggggggugcgcggcuuucuuucuucucuauauaacaccucucaccccgcgguuagugaaggaauaucuucuccaucauuuuuuugggugggugggagagagggcccgcuucuuccucuccccccccaccacgacggcggugggggggcgggggguguuguggcgcgccccacca
	.(((((......)))))....((((((((((((((((((((((..............((.(((((((...((..(((((.(((........))).)))))..)).))))))).)))))))))))))(((.....((((((((((((((((........)))))))))).))))))....)))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig488.884.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	0.0315664999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuuucuuucuucucuauauaacaccucucaccccgcgguuagugaagga
            +++++++++++--------------++-+++++++---++--+++++-+++
            +++++++++++||||||||||||||++-+++++++-||++--+++++-+++
    REV:    ccgggagagag--------------ggugggugggu--uuuuuuacuaccu
	
	ucugcgggagaaaaggggggugcgcggcuuucuuucuucucuauauaacaccucucaccccgcgguuagugaaggaauaucuucuccaucauuuuuuugggugggugggagagagggcccgcuucuuccucuccccccccaccacgacggcggugggggggcgggggguguuguggcgcgccccaccacaacaacaccca
	.....(((......((((((((((((((((((((((..............((.(((((((...((..(((((.(((........))).)))))..)).))))))).)))))))))))))(((.....((((((((((((((((........)))))))))).))))))....)))))))))))).)).........))).

##################################################

##################################################
>Contig488.888.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	0.0315664999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuuucuuucuucucuauauaacaccucucaccccgcgguuagugaagga
            +++++++++++--------------++-+++++++---++--+++++-+++
            +++++++++++||||||||||||||++-+++++++-||++--+++++-+++
    REV:    ccgggagagag--------------ggugggugggu--uuuuuuacuaccu
	
	cgggagaaaaggggggugcgcggcuuucuuucuucucuauauaacaccucucaccccgcgguuagugaaggaauaucuucuccaucauuuuuuugggugggugggagagagggcccgcuucuuccucuccccccccaccacgacggcggugggggggcgggggguguuguggcgcgccccaccacaacaacaccca
	.(((......((((((((((((((((((((((..............((.(((((((...((..(((((.(((........))).)))))..)).))))))).)))))))))))))(((.....((((((((((((((((........)))))))))).))))))....)))))))))))).)).........))).

##################################################

##################################################
>Contig488.897.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	0.0315664999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuuucuuucuucucuauauaacaccucucaccccgcgguuagugaagga
            +++++++++++--------------++-+++++++---++--+++++-+++
            +++++++++++||||||||||||||++-+++++++-||++--+++++-+++
    REV:    ccgggagagag--------------ggugggugggu--uuuuuuacuaccu
	
	aggggggugcgcggcuuucuuucuucucuauauaacaccucucaccccgcgguuagugaaggaauaucuucuccaucauuuuuuugggugggugggagagagggcccgcuucuuccucuccccccccaccacgacggcggugggggggcgggggguguuguggcgcgccccacca
	.((((((((((((((((((((((..............((.(((((((...((..(((((.(((........))).)))))..)).))))))).)))))))))))))(((.....((((((((((((((((........)))))))))).))))))....)))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig488.901.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	0.0270714999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgcggcuuucuuucuucucuauauaacaccucucaccccgcgguuagugaagga
            +++-+++++++++++--------------++-+++++++---++--+++++-+++
            +++|+++++++++++||||||||||||||++-+++++++-||++--+++++-+++
    REV:    cgc-ccgggagagag--------------ggugggugggu--uuuuuuacuaccu
	
	gggugcgcggcuuucuuucuucucuauauaacaccucucaccccgcgguuagugaaggaauaucuucuccaucauuuuuuugggugggugggagagagggcccgcuucuuccucuccccccccaccacgacggcggugggggggcgggggguguuguggcgcgccccaccacaacaacaccca
	(((((((.(((((((((((..............((.(((((((...((..(((((.(((........))).)))))..)).))))))).)))))))))))))))).....((((((((((((((((........)))))))))).))))))((((((((.........))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig488.905.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	0.0270714999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgcggcuuucuuucuucucuauauaacaccucucaccccgcgguuagugaagga
            +++-+++++++++++--------------++-+++++++---++--+++++-+++
            +++|+++++++++++||||||||||||||++-+++++++-||++--+++++-+++
    REV:    cgc-ccgggagagag--------------ggugggugggu--uuuuuuacuaccu
	
	gcgcggcuuucuuucuucucuauauaacaccucucaccccgcgguuagugaaggaauaucuucuccaucauuuuuuugggugggugggagagagggcccgcuucuuccucuccccccccaccacgacggcggugggggggcgggggguguuguggcgcgccccaccacaacaa
	(((.(((((((((((..............((.(((((((...((..(((((.(((........))).)))))..)).))))))).)))))))))))))))).....((((((((((((((((........)))))))))).))))))((((((((.........)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig488.950.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-1.046048	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggugg----gugggagagagggcccgcuucuu--ccucuc-cccccccacc
            ++++++-||||++++------++++-++++----||++++++|++++++++++
            ++++++-----++++--||||++++-++++------++++++-++++++++++
    REV:    acccacaacaacaccac----cccgcgcgguguuguggggggcgggggggugg
	
	uagugaaggaauaucuucuccaucauuuuuuugggugggugggagagagggcccgcuucuuccucuccccccccaccacgacggcggugggggggcgggggguguuguggcgcgccccaccacaacaacacccac
	.(((((.(((........))).)))))....((((((.((((......((((.((((....((((((((((((((((........)))))))))).))))))......)))).))))..)))).....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig488.956.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-1.046048	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggugg----gugggagagagggcccgcuucuu--ccucuc-cccccccacc
            ++++++-||||++++------++++-++++----||++++++|++++++++++
            ++++++-----++++--||||++++-++++------++++++-++++++++++
    REV:    acccacaacaacaccac----cccgcgcgguguuguggggggcgggggggugg
	
	aggaauaucuucuccaucauuuuuuugggugggugggagagagggcccgcuucuuccucuccccccccaccacgacggcggugggggggcgggggguguuguggcgcgccccaccacaacaacacccac
	.(((........)))..........((((((.((((......((((.((((....((((((((((((((((........)))))))))).))))))......)))).))))..)))).....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig488.980.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-1.046048	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggugg----gugggagagagggcccgcuucuu--ccucuc-cccccccacc
            ++++++-||||++++------++++-++++----||++++++|++++++++++
            ++++++-----++++--||||++++-++++------++++++-++++++++++
    REV:    acccacaacaacaccac----cccgcgcgguguuguggggggcgggggggugg
	
	uugggugggugggagagagggcccgcuucuuccucuccccccccaccacgacggcggugggggggcgggggguguuguggcgcgccccaccacaacaacacccac
	.((((((.((((......((((.((((....((((((((((((((((........)))))))))).))))))......)))).))))..)))).....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4894.410.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	2.750156	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccu--gggagcucgaggcguuucgaucuc-----guugac--uucc
            +++-||+++++--+++-++-++++++++++|||||+++++-||++++
            +++---+++++--+++|++-++++++++++-----+++++---++++
    REV:    gggcuucuuucaggcu-cggaaagcuagaggugaucagcuaaagagg
	
	gcccugggagcucgaggcguuucgaucucguugacuuccagagaggagaaaucgacuaguggagaucgaaaggcucggacuuucuucgggg
	.(((.(((((..(((.((.(((((((((((((((.((((.....))))...))))).....)))))))))).)))))..)))))...))).

##################################################

##################################################
>Contig494.1022.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucccccccccuggaa-gggguuuuugaa-ucuacaaccu
            ++++++++++++++++--|++++--++--++|+++----+++
            ++++++++++++++++---++++--++--++-+++-|||+++
    REV:    uaaaggggggggggccaaaccccccagguuugaggg---gga
	
	guccucccucuggagcuguuucccccccccuggaagggguuuuugaaucuacaaccugaaaaaaaagggggaguuuggaccccccaaaccggggggggggaaauuucccuuuuucuccaaaaggggcggggggggggg
	.(((((((((((.....((((((((((((((((..((((..((..(((((....(((........))).))).))..))..))))...))))))))))))))))..(((((((.....))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig494.1039.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucccccccccuggaa-gggguuuuugaa-ucuacaaccu
            ++++++++++++++++--|++++--++--++|+++----+++
            ++++++++++++++++---++++--++--++-+++-|||+++
    REV:    uaaaggggggggggccaaaccccccagguuugaggg---gga
	
	guuucccccccccuggaagggguuuuugaaucuacaaccugaaaaaaaagggggaguuuggaccccccaaaccggggggggggaaauuucccuuuuucuccaaaaggggcggggggggggg
	((((((((((((((((..((((..((..(((((....(((........))).))).))..))..))))...))))))))))))))))((((((((..((((....))))..))))))))..

##################################################

##################################################
>Contig494.919.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucccccccccuggaa-gggguuuuugaa-ucuacaaccu
            ++++++++++++++++--|++++--++--++|+++----+++
            ++++++++++++++++---++++--++--++-+++-|||+++
    REV:    uaaaggggggggggccaaaccccccagguuugaggg---gga
	
	cccaggaacuccauccacugcuucaugaaaaccagaaauugcgugaucauccaaaugaaaugcuggucguuucuucuuucauuucuuuuucucaaucaaaaugguccucccucuggagcuguuucccccccccuggaagggguuuuugaaucuacaaccugaaaaaaaagggggaguuuggaccccccaaaccggggggggggaaauuucccuuuuucuccaaaaggggcgggggggggg
	.((((((......)))........((((((...((((((.((((..((((....)))).)))).....))))))..))))))...................))).((((((((((.....((((((((((((((((..((((..((..(((((....(((........))).))).))..))..))))...))))))))))))))))..(((((((.....))))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig494.922.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucccccccccuggaa-gggguuuuugaa-ucuacaaccu
            ++++++++++++++++--|++++--++--++|+++----+++
            ++++++++++++++++---++++--++--++-+++-|||+++
    REV:    uaaaggggggggggccaaaccccccagguuugaggg---gga
	
	aggaacuccauccacugcuucaugaaaaccagaaauugcgugaucauccaaaugaaaugcuggucguuucuucuuucauuucuuuuucucaaucaaaaugguccucccucuggagcuguuucccccccccuggaagggguuuuugaaucuacaaccugaaaaaaaagggggaguuuggaccccccaaaccggggggggggaaauuucccuuuuucuccaaaaggggcggggggggggg
	.(((......)))........((((((...((((((.((((..((((....)))).)))).....))))))..))))))......................(((((((((((.....((((((((((((((((..((((..((..(((((....(((........))).))).))..))..))))...))))))))))))))))..(((((((.....))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig494.942.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucccccccccuggaa-gggguuuuugaa-ucuacaaccu
            ++++++++++++++++--|++++--++--++|+++----+++
            ++++++++++++++++---++++--++--++-+++-|||+++
    REV:    uaaaggggggggggccaaaccccccagguuugaggg---gga
	
	caugaaaaccagaaauugcgugaucauccaaaugaaaugcuggucguuucuucuuucauuucuuuuucucaaucaaaaugguccucccucuggagcuguuucccccccccuggaagggguuuuugaaucuacaaccugaaaaaaaagggggaguuuggaccccccaaaccggggggggggaaauuucccuuuuucuccaaaaggggcggggggggggg
	.((((((...((((((.((((..((((....)))).)))).....))))))..))))))......................(((((((((((.....((((((((((((((((..((((..((..(((((....(((........))).))).))..))..))))...))))))))))))))))..(((((((.....))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig494.948.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucccccccccuggaa-gggguuuuugaa-ucuacaaccu
            ++++++++++++++++--|++++--++--++|+++----+++
            ++++++++++++++++---++++--++--++-+++-|||+++
    REV:    uaaaggggggggggccaaaccccccagguuugaggg---gga
	
	aaccagaaauugcgugaucauccaaaugaaaugcuggucguuucuucuuucauuucuuuuucucaaucaaaaugguccucccucuggagcuguuucccccccccuggaagggguuuuugaaucuacaaccugaaaaaaaagggggaguuuggaccccccaaaccggggggggggaaauuucccuuuuucuccaaaaggggcgggggggggg
	.((((....(((..(((......((((((((....((......))..)))))))).......)))..)))..))))((((((((((.....((((((((((((((((..((((..((..(((((....(((........))).))).))..))..))))...))))))))))))))))..(((((((.....))))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig494.951.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucccccccccuggaa-gggguuuuugaa-ucuacaaccu
            ++++++++++++++++--|++++--++--++|+++----+++
            ++++++++++++++++---++++--++--++-+++-|||+++
    REV:    uaaaggggggggggccaaaccccccagguuugaggg---gga
	
	cagaaauugcgugaucauccaaaugaaaugcuggucguuucuucuuucauuucuuuuucucaaucaaaaugguccucccucuggagcuguuucccccccccuggaagggguuuuugaaucuacaaccugaaaaaaaagggggaguuuggaccccccaaaccggggggggggaaauuucccuuuuucuccaaaaggggcggggggggggg
	.((((((.((((..((((....)))).)))).....))))))..............................(((((((((((.....((((((((((((((((..((((..((..(((((....(((........))).))).))..))..))))...))))))))))))))))..(((((((.....))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig494.955.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucccccccccuggaa-gggguuuuugaa-ucuacaaccu
            ++++++++++++++++--|++++--++--++|+++----+++
            ++++++++++++++++---++++--++--++-+++-|||+++
    REV:    uaaaggggggggggccaaaccccccagguuugaggg---gga
	
	aauugcgugaucauccaaaugaaaugcuggucguuucuucuuucauuucuuuuucucaaucaaaaugguccucccucuggagcuguuucccccccccuggaagggguuuuugaaucuacaaccugaaaaaaaagggggaguuuggaccccccaaaccggggggggggaaauuucccuuuuucuccaaaaggggcggggggggggg
	.(((...((((.........((((((..((.........))..)))))).........)))).)))..(((((((((((.....((((((((((((((((..((((..((..(((((....(((........))).))).))..))..))))...))))))))))))))))..(((((((.....))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig494.955.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucccccccccuggaa-gggguuuuugaa-ucuacaaccu
            ++++++++++++++++--|++++--++--++|+++----+++
            ++++++++++++++++---++++--++--++-+++-|||+++
    REV:    uaaaggggggggggccaaaccccccagguuugaggg---gga
	
	aauugcgugaucauccaaaugaaaugcuggucguuucuucuuucauuucuuuuucucaaucaaaaugguccucccucuggagcuguuucccccccccuggaagggguuuuugaaucuacaaccugaaaaaaaagggggaguuuggaccccccaaaccggggggggggaaauuucccuuuuucuccaaaaggggcggggggggggg
	.(((...((((.....(((.((((((..((.........))..)))))).))).....)))).)))..(((((((((((.....((((((((((((((((..((((..((..(((((....(((........))).))).))..))..))))...))))))))))))))))..(((((((.....))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig494.955.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucccccccccuggaa-gggguuuuugaa-ucuacaaccu
            ++++++++++++++++--|++++--++--++|+++----+++
            ++++++++++++++++---++++--++--++-+++-|||+++
    REV:    uaaaggggggggggccaaaccccccagguuugaggg---gga
	
	aauugcgugaucauccaaaugaaaugcuggucguuucuucuuucauuucuuuuucucaaucaaaaugguccucccucuggagcuguuucccccccccuggaagggguuuuugaaucuacaaccugaaaaaaaagggggaguuuggaccccccaaaccggggggggggaaauuucccuuuuucuccaaaaggggcggggggggggg
	.......((((.........((((((..((.........))..)))))).........))))......(((((((((((.....((((((((((((((((..((((..((..(((((....(((........))).))).))..))..))))...))))))))))))))))..(((((((.....))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig494.961.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucccccccccuggaa-gggguuuuugaa-ucuacaaccu
            ++++++++++++++++--|++++--++--++|+++----+++
            ++++++++++++++++---++++--++--++-+++-|||+++
    REV:    uaaaggggggggggccaaaccccccagguuugaggg---gga
	
	gugaucauccaaaugaaaugcuggucguuucuucuuucauuucuuuuucucaaucaaaaugguccucccucuggagcuguuucccccccccuggaagggguuuuugaaucuacaaccugaaaaaaaagggggaguuuggaccccccaaaccggggggggggaaauuucccuuuuucuccaaaaggggcggggggggggg
	.((((.........((((((..((.........))..)))))).........))))......(((((((((((.....((((((((((((((((..((((..((..(((((....(((........))).))).))..))..))))...))))))))))))))))..(((((((.....))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig494.961.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucccccccccuggaa-gggguuuuugaa-ucuacaaccu
            ++++++++++++++++--|++++--++--++|+++----+++
            ++++++++++++++++---++++--++--++-+++-|||+++
    REV:    uaaaggggggggggccaaaccccccagguuugaggg---gga
	
	gugaucauccaaaugaaaugcuggucguuucuucuuucauuucuuuuucucaaucaaaaugguccucccucuggagcuguuucccccccccuggaagggguuuuugaaucuacaaccugaaaaaaaagggggaguuuggaccccccaaaccggggggggggaaauuucccuuuuucuccaaaaggggcggggggggggg
	.((((.....(((.((((((..((.........))..)))))).))).....))))......(((((((((((.....((((((((((((((((..((((..((..(((((....(((........))).))).))..))..))))...))))))))))))))))..(((((((.....))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig494.975.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuucccccccccuggaa-gggguuuuugaa-ucuacaaccu
            ++++++++++++++++--|++++--++--++|+++----+++
            ++++++++++++++++---++++--++--++-+++-|||+++
    REV:    uaaaggggggggggccaaaccccccagguuugaggg---gga
	
	gaaaugcuggucguuucuucuuucauuucuuuuucucaaucaaaaugguccucccucuggagcuguuucccccccccuggaagggguuuuugaaucuacaaccugaaaaaaaagggggaguuuggaccccccaaaccggggggggggaaauuucccuuuuucuccaaaaggggcggggggggggg
	((((((..((.........))..))))))...................(((((((((((.....((((((((((((((((..((((..((..(((((....(((........))).))).))..))..))))...))))))))))))))))..(((((((.....))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig496.860.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.0367199999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguagcuguuuc--ucgugguggugcuccucg
            +++-++++++++-||+++++++++-----++++
            +++|++++++++---+++++++++----|++++
    REV:    cuu-ucggcgaguacagcaccaccucca-gagc
	
	agaguagcuguuucucgugguggugcuccucgucuaccgagaccuccaccacgacaugagcggcuuuca
	.(((.((((((((.(((((((((.....((((.....))))....)))))))))...))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig498.731.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	0.474576	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guguuucaccccccgccgga------ggaaaaaaaacaa
            +++-----+++++++++-++||||||++++++++++-++
            +++-----+++++++++-++------++++++++++-++
    REV:    cacccccgggggggcgggcuucccccccuuuuuuuuuuu
	
	caaggggggggggguggggcggaaaacccccccccccuuuuucuuuuuucgcgggaaaauuuauuuguuuuguguguguuucaccccccgccggaggaaaaaaaacaaacaauuuuuuuuuuucccccccuucgggcgggggggcccccacc
	.((((((((((((((..........))))))))))))))..........(((((((.((.....)).))))))).(((.....(((((((((.((((((((((((.((....)).))))))))))......)).))))))))).....))).

##################################################

##################################################
>Contig498.806.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	0.474576	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guguuucaccccccgccgga------ggaaaaaaaacaa
            +++-----+++++++++-++||||||++++++++++-++
            +++-----+++++++++-++------++++++++++-++
    REV:    cacccccgggggggcgggcuucccccccuuuuuuuuuuu
	
	guguuucaccccccgccggaggaaaaaaaacaaacaauuuuuuuuuuucccccccuucgggcgggggggcccccacc
	(((.....(((((((((.((((((((((((.((....)).))))))))))......)).))))))))).....))).

##################################################

##################################################
>Contig498.813.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.13	MeanVal:	0.541488	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccgccgga------ggaaaaaaaacaa
            +++++++++-++||||||++++++++++-++
            +++++++++-++------++++++++++-++
    REV:    ggggggcgggcuucccccccuuuuuuuuuuu
	
	accccccgccggaggaaaaaaaacaaacaauuuuuuuuuuucccccccuucgggcggggggg
	.(((((((((.((((((((((((.((....)).))))))))))......)).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4983.855.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	1.48963833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccggguuuuguuuuucgcccuc------------ccccggcgaaaggccga---auuc
            ++++++++++++++++-++++++-||||||||||||++++++++---++++--|||++++
            ++++++++++++++++-++++++-------------++++++++--|++++-----++++
    REV:    gggguuuaaaacaaaacgugggaaaaaacuucuaaaggggccgcgc-ccgggccuguaag
	
	gagaggaugaaauccauguuucaaaauaguuucccuagguaaaccuuuuggguugguuuccccggguuuuguuuuucgcccucccccggcgaaaggccgaauuccggggaauguccgggcccgcgccggggaaaucuucaaaaaagggugcaaaacaaaauuugggggcgguuucuucguucauaaucucuugggccggguguuuggguggggggggaaggcgcccuuuggugguuuuuaaaaaaauuguggggcguguuuuuccccggguagggggggggaaagguuuuuucccccaaaauaagggggauaacccgcgggaaaaaaaauuuugugaaaaaaaggcccc
	(((((((((((..((.................(((.(((....)))...))).......((((((((((((((((.((((((.((((((((...((((..((((....)))).....))))..)))))))).............)))))).))))))))))))))))..))....)))))))....))))..(((((........((((.((((..(((.(((((((....(((((((....))))))).))))))).)))..))))......(((((..(((....)))..)))))...............)))).((.((((.....)))).)).......))))).

##################################################

##################################################
>Contig4983.855.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	1.48963833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccggguuuuguuuuucgcccuc------------ccccggcgaaaggccga---auuc
            ++++++++++++++++-++++++-||||||||||||++++++++---++++--|||++++
            ++++++++++++++++-++++++-------------++++++++--|++++-----++++
    REV:    gggguuuaaaacaaaacgugggaaaaaacuucuaaaggggccgcgc-ccgggccuguaag
	
	gagaggaugaaauccauguuucaaaauaguuucccuagguaaaccuuuuggguugguuuccccggguuuuguuuuucgcccucccccggcgaaaggccgaauuccggggaauguccgggcccgcgccggggaaaucuucaaaaaagggugcaaaacaaaauuugggggcgguuucuucguucauaaucucuugggccggguguuuggguggggggggaaggcgcccuuuggugguuuuuaaaaaaauuguggggcguguuuuuccccggguagggggggggaaagguuuuuucccccaaaauaagggggauaacccgcgggaaaaaaaauuuugugaaaaaaaggcccc
	(((((((((((..((.................(((.(((....)))...))).......((((((((((((((((.((((((.((((((((...((((..((((....)))).....))))..)))))))).............)))))).))))))))))))))))..))....)))))))....))))..(((((........((((.((((..(((.(((((((.((((..((.....))..)))).))))))).)))..))))......(((((..(((....)))..)))))...............)))).((.((((.....)))).)).......))))).

##################################################

##################################################
>Contig4983.855.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	1.47911333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccggguuuuguuuuucgcccuc------------ccccggcgaaaggcc--ga-auuc
            ++++++++++++++++-++++++-||||||||||||++++++++---++++||++|++++
            ++++++++++++++++-++++++-------------++++++++--|++++--++-++++
    REV:    gggguuuaaaacaaaacgugggaaaaaacuucuaaaggggccgcgc-ccgggccuguaag
	
	gagaggaugaaauccauguuucaaaauaguuucccuagguaaaccuuuuggguugguuuccccggguuuuguuuuucgcccucccccggcgaaaggccgaauuccggggaauguccgggcccgcgccggggaaaucuucaaaaaagggugcaaaacaaaauuugggggcgguuucuucguucauaaucucuugggccggguguuuggguggggggggaaggcgcccuuuggugguuuuuaaaaaaauuguggggcguguuuuuccccggguagggggggggaaagguuuuuucccccaaaauaagggggauaacccgcgggaaaaaaaauuuugugaaaaaaaggcccc
	(((((((((((..((.................(((.(((....)))...))).......((((((((((((((((.((((((.((((((((...((((((((((....)))).))..))))..)))))))).............)))))).))))))))))))))))..))....)))))))....))))..(((((........((((.((((..(((.(((((((....(((((((....))))))).))))))).)))..))))......(((((..(((....)))..)))))...............)))).((.((((.....)))).)).......))))).

##################################################

##################################################
>Contig4983.856.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.180385333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggg-uuggu--uuccccgg-guuuuguuuuucgcc
            +++|++++-||++++++++|++++-++++++++++
            +++-++++---++++++++-++++-++++++++++
    REV:    cccgggccuguaaggggccuuaagccggaaagcgg
	
	agaggaugaaauccauguuucaaaauaguuucccuagguaaaccuuuuggguugguuuccccggguuuuguuuuucgcccucccccggcgaaaggccgaauuccggggaauguccgggcccgcgccggggaaaucuuca
	.((((.((((((....)))))).....((((((((.((....))....(((((((.((((((((((((.((((((((((.......)))))))))).)))).))))))))...)))).))).....)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4983.858.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	1.47911333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccggguuuuguuuuucgcccuc------------ccccggcgaaaggcc--ga-auuc
            ++++++++++++++++-++++++-||||||||||||++++++++---++++||++|++++
            ++++++++++++++++-++++++-------------++++++++--|++++--++-++++
    REV:    gggguuuaaaacaaaacgugggaaaaaacuucuaaaggggccgcgc-ccgggccuguaag
	
	aggaugaaauccauguuucaaaauaguuucccuagguaaaccuuuuggguugguuuccccggguuuuguuuuucgcccucccccggcgaaaggccgaauuccggggaauguccgggcccgcgccggggaaaucuucaaaaaagggugcaaaacaaaauuugggggcgguuucuucguucauaaucucuugggccggguguuuggguggggggggaaggcgcccuuuggugguuuuuaaaaaaauuguggggcguguuuuuccccggguagggggggggaaagguuuuuucccccaaaauaagggggauaacccgcgggaaaaaaaauuuugugaaaaaaaggcccc
	.(((((((..((........((((.....(((.(((....)))...)))...))))((((((((((((((((.((((((.((((((((...((((((((((....)))).))..))))..)))))))).............)))))).))))))))))))))))..))....)))))))..........(((((........((((.((((..(((.(((((((....(((((((....))))))).))))))).)))..))))......(((((..(((....)))..)))))...............)))).((.((((.....)))).)).......))))).

##################################################

##################################################
>Contig4983.858.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	1.47911333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccggguuuuguuuuucgcccuc------------ccccggcgaaaggcc--ga-auuc
            ++++++++++++++++-++++++-||||||||||||++++++++---++++||++|++++
            ++++++++++++++++-++++++-------------++++++++--|++++--++-++++
    REV:    gggguuuaaaacaaaacgugggaaaaaacuucuaaaggggccgcgc-ccgggccuguaag
	
	aggaugaaauccauguuucaaaauaguuucccuagguaaaccuuuuggguugguuuccccggguuuuguuuuucgcccucccccggcgaaaggccgaauuccggggaauguccgggcccgcgccggggaaaucuucaaaaaagggugcaaaacaaaauuugggggcgguuucuucguucauaaucucuugggccggguguuuggguggggggggaaggcgcccuuuggugguuuuuaaaaaaauuguggggcguguuuuuccccggguagggggggggaaagguuuuuucccccaaaauaagggggauaacccgcgggaaaaaaaauuuugugaaaaaaaggcccc
	.(((((((..((........((((.....(((.(((....)))...)))...))))((((((((((((((((.((((((.((((((((...((((((((((....)))).))..))))..)))))))).............)))))).))))))))))))))))..))....)))))))..........(((((........((((.((((..(((.(((((((.((((..((.....))..)))).))))))).)))..))))......(((((..(((....)))..)))))...............)))).((.((((.....)))).)).......))))).

##################################################

##################################################
>Contig4983.858.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	1.48963833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccggguuuuguuuuucgcccuc------------ccccggcgaaaggccga---auuc
            ++++++++++++++++-++++++-||||||||||||++++++++---++++--|||++++
            ++++++++++++++++-++++++-------------++++++++--|++++-----++++
    REV:    gggguuuaaaacaaaacgugggaaaaaacuucuaaaggggccgcgc-ccgggccuguaag
	
	aggaugaaauccauguuucaaaauaguuucccuagguaaaccuuuuggguugguuuccccggguuuuguuuuucgcccucccccggcgaaaggccgaauuccggggaauguccgggcccgcgccggggaaaucuucaaaaaagggugcaaaacaaaauuugggggcgguuucuucguucauaaucucuugggccggguguuuggguggggggggaaggcgcccuuuggugguuuuuaaaaaaauuguggggcguguuuuuccccggguagggggggggaaagguuuuuucccccaaaauaagggggauaacccgcgggaaaaaaaauuuugugaaaaaaaggcccc
	.(((((((..((........((((.....(((.(((....)))...)))...))))((((((((((((((((.((((((.((((((((...((((..((((....)))).....))))..)))))))).............)))))).))))))))))))))))..))....)))))))..........(((((........((((.((((..(((.(((((((....(((((((....))))))).))))))).)))..))))......(((((..(((....)))..)))))...............)))).((.((((.....)))).)).......))))).

##################################################

##################################################
>Contig4983.861.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.180385333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggg-uuggu--uuccccgg-guuuuguuuuucgcc
            +++|++++-||++++++++|++++-++++++++++
            +++-++++---++++++++-++++-++++++++++
    REV:    cccgggccuguaaggggccuuaagccggaaagcgg
	
	augaaauccauguuucaaaauaguuucccuagguaaaccuuuuggguugguuuccccggguuuuguuuuucgcccucccccggcgaaaggccgaauuccggggaauguccgggcccgcgccggggaaauc
	.((((((....)))))).....((((((((.((....))....(((((((.((((((((((((.((((((((((.......)))))))))).)))).))))))))...)))).))).....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4983.867.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	1.49525166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccggguuuuguuuuucgcccuc------------ccccggcgaaaggccga---auuc
            +++++++++++++++++-++++++-||||||||||||++++++++---++++--|||++++
            +++++++++++++++++-++++++-------------++++++++--|++++-----++++
    REV:    ggggguuuaaaacaaaacgugggaaaaaacuucuaaaggggccgcgc-ccgggccuguaag
	
	uccauguuucaaaauaguuucccuagguaaaccuuuuggguugguuuccccggguuuuguuuuucgcccucccccggcgaaaggccgaauuccggggaauguccgggcccgcgccggggaaaucuucaaaaaagggugcaaaacaaaauuugggggcgguuucuucguucauaaucucuugggccggguguuuggguggggggggaaggcgcccuuuggugguuuuuaaaaaaauuguggggcguguuuuuccccggguagggggggggaaagguuuuuucccccaaaauaagggggauaacccgcgggaaaaaaaauuuugugaaaaaaaggc
	.((...(((((((((..((((((.(((....)))...((((((...(((((((((((((((((.((((((.((((((((...((((..((((....)))).....))))..)))))))).............)))))).)))))))))))))))))...(((((((.(((...(((.((..(((.....)))..))..((((..(((.(((((((.((((..((.....))..)))).))))))).)))..)))).)))..))).))))))).......((((((.......))))))))))))..))))))....))))..)))))....)).

##################################################

##################################################
>Contig4983.867.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	1.49525166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccggguuuuguuuuucgcccuc------------ccccggcgaaaggccga---auuc
            +++++++++++++++++-++++++-||||||||||||++++++++---++++--|||++++
            +++++++++++++++++-++++++-------------++++++++--|++++-----++++
    REV:    ggggguuuaaaacaaaacgugggaaaaaacuucuaaaggggccgcgc-ccgggccuguaag
	
	uccauguuucaaaauaguuucccuagguaaaccuuuuggguugguuuccccggguuuuguuuuucgcccucccccggcgaaaggccgaauuccggggaauguccgggcccgcgccggggaaaucuucaaaaaagggugcaaaacaaaauuugggggcgguuucuucguucauaaucucuugggccggguguuuggguggggggggaaggcgcccuuuggugguuuuuaaaaaaauuguggggcguguuuuuccccggguagggggggggaaagguuuuuucccccaaaauaagggggauaacccgcgggaaaaaaaauuuugugaaaaaaaggc
	.((...(((((((((..((((((.(((....)))...((((((...(((((((((((((((((.((((((.((((((((...((((..((((....)))).....))))..)))))))).............)))))).)))))))))))))))))...(((((((.(((...(((.((..(((.....)))..))..((((..(((.(((((((....(((((((....))))))).))))))).)))..)))).)))..))).))))))).......((((((.......))))))))))))..))))))....))))..)))))....)).

##################################################

##################################################
>Contig4983.867.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	1.4850775	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccggguuuuguuuuucgcccuc------------ccccggcgaaaggcc--ga-auuc
            +++++++++++++++++-++++++-||||||||||||++++++++---++++||++|++++
            +++++++++++++++++-++++++-------------++++++++--|++++--++-++++
    REV:    ggggguuuaaaacaaaacgugggaaaaaacuucuaaaggggccgcgc-ccgggccuguaag
	
	uccauguuucaaaauaguuucccuagguaaaccuuuuggguugguuuccccggguuuuguuuuucgcccucccccggcgaaaggccgaauuccggggaauguccgggcccgcgccggggaaaucuucaaaaaagggugcaaaacaaaauuugggggcgguuucuucguucauaaucucuugggccggguguuuggguggggggggaaggcgcccuuuggugguuuuuaaaaaaauuguggggcguguuuuuccccggguagggggggggaaagguuuuuucccccaaaauaagggggauaacccgcgggaaaaaaaauuuugugaaaaaaaggc
	.((...(((((((((..((((((.(((....)))...((((((...(((((((((((((((((.((((((.((((((((...((((((((((....)))).))..))))..)))))))).............)))))).)))))))))))))))))...(((((((.(((...(((.((..(((.....)))..))..((((..(((.(((((((.((((..((.....))..)))).))))))).)))..)))).)))..))).))))))).......((((((.......))))))))))))..))))))....))))..)))))....)).

##################################################

##################################################
>Contig4983.875.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	1.49525166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccggguuuuguuuuucgcccuc------------ccccggcgaaaggccga---auuc
            +++++++++++++++++-++++++-||||||||||||++++++++---++++--|||++++
            +++++++++++++++++-++++++-------------++++++++--|++++-----++++
    REV:    ggggguuuaaaacaaaacgugggaaaaaacuucuaaaggggccgcgc-ccgggccuguaag
	
	ucaaaauaguuucccuagguaaaccuuuuggguugguuuccccggguuuuguuuuucgcccucccccggcgaaaggccgaauuccggggaauguccgggcccgcgccggggaaaucuucaaaaaagggugcaaaacaaaauuugggggcgguuucuucguucauaaucucuugggccggguguuuggguggggggggaaggcgcccuuuggugguuuuuaaaaaaauuguggggcguguuuuuccccggguagggggggggaaagguuuuuucccccaaaauaagggggauaacccgcgggaaaaaaaauuuugu
	.((((((..((((((.(((....)))...((((((...(((((((((((((((((.((((((.((((((((...((((..((((....)))).....))))..)))))))).............)))))).)))))))))))))))))...(((((((.(((...(((.((..(((.....)))..))..((((..(((.(((((((.((((..((.....))..)))).))))))).)))..)))).)))..))).))))))).......((((((.......))))))))))))..))))))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4983.875.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	1.49525166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccggguuuuguuuuucgcccuc------------ccccggcgaaaggccga---auuc
            +++++++++++++++++-++++++-||||||||||||++++++++---++++--|||++++
            +++++++++++++++++-++++++-------------++++++++--|++++-----++++
    REV:    ggggguuuaaaacaaaacgugggaaaaaacuucuaaaggggccgcgc-ccgggccuguaag
	
	ucaaaauaguuucccuagguaaaccuuuuggguugguuuccccggguuuuguuuuucgcccucccccggcgaaaggccgaauuccggggaauguccgggcccgcgccggggaaaucuucaaaaaagggugcaaaacaaaauuugggggcgguuucuucguucauaaucucuugggccggguguuuggguggggggggaaggcgcccuuuggugguuuuuaaaaaaauuguggggcguguuuuuccccggguagggggggggaaagguuuuuucccccaaaauaagggggauaacccgcgggaaaaaaaauuuugu
	.((((((..((((((.(((....)))...((((((...(((((((((((((((((.((((((.((((((((...((((..((((....)))).....))))..)))))))).............)))))).)))))))))))))))))...(((((((.(((...(((.((..(((.....)))..))..((((..(((.(((((((....(((((((....))))))).))))))).)))..)))).)))..))).))))))).......((((((.......))))))))))))..))))))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4983.875.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	1.4850775	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccggguuuuguuuuucgcccuc------------ccccggcgaaaggcc--ga-auuc
            +++++++++++++++++-++++++-||||||||||||++++++++---++++||++|++++
            +++++++++++++++++-++++++-------------++++++++--|++++--++-++++
    REV:    ggggguuuaaaacaaaacgugggaaaaaacuucuaaaggggccgcgc-ccgggccuguaag
	
	ucaaaauaguuucccuagguaaaccuuuuggguugguuuccccggguuuuguuuuucgcccucccccggcgaaaggccgaauuccggggaauguccgggcccgcgccggggaaaucuucaaaaaagggugcaaaacaaaauuugggggcgguuucuucguucauaaucucuugggccggguguuuggguggggggggaaggcgcccuuuggugguuuuuaaaaaaauuguggggcguguuuuuccccggguagggggggggaaagguuuuuucccccaaaauaagggggauaacccgcgggaaaaaaaauuuugu
	.((((((..((((((.(((....)))...((((((...(((((((((((((((((.((((((.((((((((...((((((((((....)))).))..))))..)))))))).............)))))).)))))))))))))))))...(((((((.(((...(((.((..(((.....)))..))..((((..(((.(((((((.((((..((.....))..)))).))))))).)))..)))).)))..))).))))))).......((((((.......))))))))))))..))))))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig4983.882.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.180385333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggg-uuggu--uuccccgg-guuuuguuuuucgcc
            +++|++++-||++++++++|++++-++++++++++
            +++-++++---++++++++-++++-++++++++++
    REV:    cccgggccuguaaggggccuuaagccggaaagcgg
	
	aguuucccuagguaaaccuuuuggguugguuuccccggguuuuguuuuucgcccucccccggcgaaaggccgaauuccggggaauguccgggcccgcgccggggaaauc
	.((((((((.((....))....(((((((.((((((((((((.((((((((((.......)))))))))).)))).))))))))...)))).))).....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4983.885.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	1.48963833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccggguuuuguuuuucgcccuc------------ccccggcgaaaggccga---auuc
            ++++++++++++++++-++++++-||||||||||||++++++++---++++--|||++++
            ++++++++++++++++-++++++-------------++++++++--|++++-----++++
    REV:    gggguuuaaaacaaaacgugggaaaaaacuucuaaaggggccgcgc-ccgggccuguaag
	
	uucccuagguaaaccuuuuggguugguuuccccggguuuuguuuuucgcccucccccggcgaaaggccgaauuccggggaauguccgggcccgcgccggggaaaucuucaaaaaagggugcaaaacaaaauuugggggcgguuucuucguucauaaucucuugggccggguguuuggguggggggggaaggcgcccuuuggugguuuuuaaaaaaauuguggggcguguuuuuccccggguagggggggggaaagguuuuuucccccaaaauaagggggauaacccgcgggaaaaaaaauuuugugaaaaaaaggcccc
	.((((((.....((((......(((((((((((((((((((((((.((((((.((((((((...((((..((((....)))).....))))..)))))))).............)))))).))))))))))))))))((((.....))))............)))))))......)))).((((..(((.(((((((....(((((((....))))))).))))))).)))..))))...)))))).((((...((((...((((((.......)))))).))))(((((((.......))))))).........))))

##################################################

##################################################
>Contig4983.885.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	1.48963833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccggguuuuguuuuucgcccuc------------ccccggcgaaaggccga---auuc
            ++++++++++++++++-++++++-||||||||||||++++++++---++++--|||++++
            ++++++++++++++++-++++++-------------++++++++--|++++-----++++
    REV:    gggguuuaaaacaaaacgugggaaaaaacuucuaaaggggccgcgc-ccgggccuguaag
	
	uucccuagguaaaccuuuuggguugguuuccccggguuuuguuuuucgcccucccccggcgaaaggccgaauuccggggaauguccgggcccgcgccggggaaaucuucaaaaaagggugcaaaacaaaauuugggggcgguuucuucguucauaaucucuugggccggguguuuggguggggggggaaggcgcccuuuggugguuuuuaaaaaaauuguggggcguguuuuuccccggguagggggggggaaagguuuuuucccccaaaauaagggggauaacccgcgggaaaaaaaauuuugugaaaaaaaggcccc
	.((((((.....((((......(((((((((((((((((((((((.((((((.((((((((...((((..((((....)))).....))))..)))))))).............)))))).))))))))))))))))((((.....))))............)))))))......)))).((((..(((.(((((((.((((..((.....))..)))).))))))).)))..))))...)))))).((((...((((...((((((.......)))))).))))(((((((.......))))))).........))))

##################################################

##################################################
>Contig4983.885.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	1.47911333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccggguuuuguuuuucgcccuc------------ccccggcgaaaggcc--ga-auuc
            ++++++++++++++++-++++++-||||||||||||++++++++---++++||++|++++
            ++++++++++++++++-++++++-------------++++++++--|++++--++-++++
    REV:    gggguuuaaaacaaaacgugggaaaaaacuucuaaaggggccgcgc-ccgggccuguaag
	
	uucccuagguaaaccuuuuggguugguuuccccggguuuuguuuuucgcccucccccggcgaaaggccgaauuccggggaauguccgggcccgcgccggggaaaucuucaaaaaagggugcaaaacaaaauuugggggcgguuucuucguucauaaucucuugggccggguguuuggguggggggggaaggcgcccuuuggugguuuuuaaaaaaauuguggggcguguuuuuccccggguagggggggggaaagguuuuuucccccaaaauaagggggauaacccgcgggaaaaaaaauuuugugaaaaaaaggcccc
	.((((((.....((((......(((((((((((((((((((((((.((((((.((((((((...((((((((((....)))).))..))))..)))))))).............)))))).))))))))))))))))((((.....))))............)))))))......)))).((((..(((.(((((((....(((((((....))))))).))))))).)))..))))...)))))).((((...((((...((((((.......)))))).))))(((((((.......))))))).........))))

##################################################

##################################################
>Contig4983.912.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	1.49525166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccggguuuuguuuuucgcccuc------------ccccggcgaaaggccga---auuc
            +++++++++++++++++-++++++-||||||||||||++++++++---++++--|||++++
            +++++++++++++++++-++++++-------------++++++++--|++++-----++++
    REV:    ggggguuuaaaacaaaacgugggaaaaaacuucuaaaggggccgcgc-ccgggccuguaag
	
	uuccccggguuuuguuuuucgcccucccccggcgaaaggccgaauuccggggaauguccgggcccgcgccggggaaaucuucaaaaaagggugcaaaacaaaauuugggggcgguuucuucguucauaaucucuugggccggguguuuggguggggggggaaggcgcccuuuggugguuuuuaaaaaaauuguggggcguguuuuuccccggguagggggggggaaagguuuuuucccccaaaauaagggggauaacccgcgggaaaaaaaauuuugugaaaaaaaggcccc
	.(((((((((((((((((.((((((.((((((((...((((..((((....)))).....))))..)))))))).............)))))).)))))))))))))))))........................(((((........((((.((((..(((.(((((((....(((((((....))))))).))))))).)))..))))......(((((..(((....)))..)))))...............)))).((.((((.....)))).)).......))))).

##################################################

##################################################
>Contig4983.912.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	1.49525166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccggguuuuguuuuucgcccuc------------ccccggcgaaaggccga---auuc
            +++++++++++++++++-++++++-||||||||||||++++++++---++++--|||++++
            +++++++++++++++++-++++++-------------++++++++--|++++-----++++
    REV:    ggggguuuaaaacaaaacgugggaaaaaacuucuaaaggggccgcgc-ccgggccuguaag
	
	uuccccggguuuuguuuuucgcccucccccggcgaaaggccgaauuccggggaauguccgggcccgcgccggggaaaucuucaaaaaagggugcaaaacaaaauuugggggcgguuucuucguucauaaucucuugggccggguguuuggguggggggggaaggcgcccuuuggugguuuuuaaaaaaauuguggggcguguuuuuccccggguagggggggggaaagguuuuuucccccaaaauaagggggauaacccgcgggaaaaaaaauuuugugaaaaaaaggcccc
	.(((((((((((((((((.((((((.((((((((...((((..((((....)))).....))))..)))))))).............)))))).)))))))))))))))))........................(((((........((((.((((..(((.(((((((.((((..((.....))..)))).))))))).)))..))))......(((((..(((....)))..)))))...............)))).((.((((.....)))).)).......))))).

##################################################

##################################################
>Contig4983.912.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	1.4850775	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccggguuuuguuuuucgcccuc------------ccccggcgaaaggcc--ga-auuc
            +++++++++++++++++-++++++-||||||||||||++++++++---++++||++|++++
            +++++++++++++++++-++++++-------------++++++++--|++++--++-++++
    REV:    ggggguuuaaaacaaaacgugggaaaaaacuucuaaaggggccgcgc-ccgggccuguaag
	
	uuccccggguuuuguuuuucgcccucccccggcgaaaggccgaauuccggggaauguccgggcccgcgccggggaaaucuucaaaaaagggugcaaaacaaaauuugggggcgguuucuucguucauaaucucuugggccggguguuuggguggggggggaaggcgcccuuuggugguuuuuaaaaaaauuguggggcguguuuuuccccggguagggggggggaaagguuuuuucccccaaaauaagggggauaacccgcgggaaaaaaaauuuugugaaaaaaaggcccc
	.(((((((((((((((((.((((((.((((((((...((((((((((....)))).))..))))..)))))))).............)))))).)))))))))))))))))........................(((((........((((.((((..(((.(((((((....(((((((....))))))).))))))).)))..))))......(((((..(((....)))..)))))...............)))).((.((((.....)))).)).......))))).

##################################################

##################################################
>Contig4985.712.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.04	MeanVal:	-0.924657111111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccccgggcgccucuucucugucugcgg
            +++++++-----++++++++++---++-++
            +++++++-||||++++++++++-||++-++
    REV:    ggggggga----gggggggggga--acacu
	
	cggaaacccccccccgggcgccucuucucugucugcggcguaacggggaaacccuuucccccccuuuuuuucccuuuuggcgaaagggggggggggcuuuuuuuccaaaaaccccccccgagggggggaaauauucacaaggggggggggagggggggc
	........(((((((.....((((((((((...((.((......(((....))).((((((((((......(((((((...)))))))((((((((.(((((....))))))))))))).))))))))))....)).)).)))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4985.719.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.04	MeanVal:	-0.924657111111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccccgggcgccucuucucugucugcgg
            +++++++-----++++++++++---++-++
            +++++++-||||++++++++++-||++-++
    REV:    ggggggga----gggggggggga--acacu
	
	ccccccccgggcgccucuucucugucugcggcguaacggggaaacccuuucccccccuuuuuuucccuuuuggcgaaagggggggggggcuuuuuuuccaaaaaccccccccgagggggggaaauauucacaaggggggggggagggggggc
	.(((((((.....((((((((((...((.((......(((....))).((((((((((......(((((((...)))))))((((((((.(((((....))))))))))))).))))))))))....)).)).)))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4985.735.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.11	MeanVal:	-1.099648	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuucccccccuuuu-------uuucccuuuuggcgaaaggggggggg----gg
            +++++++++++++++++|||||||++++++++++-------++++++++-||||++
            +++++++++++++++++-------++++++++++--|||||++++++++-----++
    REV:    ggggaggggggggggaacacuuauaaagggggggag-----ccccccccaaaaacc
	
	cuucucugucugcggcguaacggggaaacccuuucccccccuuuuuuucccuuuuggcgaaagggggggggggcuuuuuuuccaaaaaccccccccgagggggggaaauauucacaaggggggggggaggggg
	.((((((((.(((...))))))))))).(((((((((((((((((((((((((((.......((((((((.((........)).....))))))))..)))))))))).......))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4985.735.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	-1.429542	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuucccccccuu--------uuuuucccuuuuggcgaaaggggggg----gggg
            ++++--+++++++++||||||||+++--+++++++++-----++++++-||||++++
            ++++--+++++++++--------+++--+++++++++|||||++++++-----++++
    REV:    gggaggggggggggaacacuuauaaagggggggagcc-----ccccccaaaaaccuu
	
	cuucucugucugcggcguaacggggaaacccuuucccccccuuuuuuucccuuuuggcgaaagggggggggggcuuuuuuuccaaaaaccccccccgagggggggaaauauucacaaggggggggggaggggg
	.((((((((.(((...))))))))))).((((..((((((((((((..(((((((((.....((((((.((((......)))).....)))))))))))))))..)))........)))))))))..))))..

##################################################

##################################################
>Contig4985.742.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.11	MeanVal:	-1.099648	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuucccccccuuuu-------uuucccuuuuggcgaaaggggggggg----gg
            +++++++++++++++++|||||||++++++++++-------++++++++-||||++
            +++++++++++++++++-------++++++++++--|||||++++++++-----++
    REV:    ggggaggggggggggaacacuuauaaagggggggag-----ccccccccaaaaacc
	
	gucugcggcguaacggggaaacccuuucccccccuuuuuuucccuuuuggcgaaagggggggggggcuuuuuuuccaaaaaccccccccgagggggggaaauauucacaaggggggggggaggggg
	.(((.((......)).)))..(((((((((((((((((((((((((((.......((((((((.((........)).....))))))))..)))))))))).......))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4985.742.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	-1.429542	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuucccccccuu--------uuuuucccuuuuggcgaaaggggggg----gggg
            ++++--+++++++++||||||||+++--+++++++++-----++++++-||||++++
            ++++--+++++++++--------+++--+++++++++|||||++++++-----++++
    REV:    gggaggggggggggaacacuuauaaagggggggagcc-----ccccccaaaaaccuu
	
	gucugcggcguaacggggaaacccuuucccccccuuuuuuucccuuuuggcgaaagggggggggggcuuuuuuuccaaaaaccccccccgagggggggaaauauucacaaggggggggggaggggg
	.(((.((......)).)))..((((..((((((((((((..(((((((((.....((((((.((((......)))).....)))))))))))))))..)))........)))))))))..))))..

##################################################

##################################################
>Contig4985.746.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.11	MeanVal:	-1.099648	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuucccccccuuuu-------uuucccuuuuggcgaaaggggggggg----gg
            +++++++++++++++++|||||||++++++++++-------++++++++-||||++
            +++++++++++++++++-------++++++++++--|||||++++++++-----++
    REV:    ggggaggggggggggaacacuuauaaagggggggag-----ccccccccaaaaacc
	
	gcggcguaacggggaaacccuuucccccccuuuuuuucccuuuuggcgaaagggggggggggcuuuuuuuccaaaaaccccccccgagggggggaaauauucacaaggggggggggaggggg
	.((......))......(((((((((((((((((((((((((((.......((((((((.((........)).....))))))))..)))))))))).......))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4985.746.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	-1.429542	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuucccccccuu--------uuuuucccuuuuggcgaaaggggggg----gggg
            ++++--+++++++++||||||||+++--+++++++++-----++++++-||||++++
            ++++--+++++++++--------+++--+++++++++|||||++++++-----++++
    REV:    gggaggggggggggaacacuuauaaagggggggagcc-----ccccccaaaaaccuu
	
	gcggcguaacggggaaacccuuucccccccuuuuuuucccuuuuggcgaaagggggggggggcuuuuuuuccaaaaaccccccccgagggggggaaauauucacaaggggggggggaggggg
	.((......))......((((..((((((((((((..(((((((((.....((((((.((((......)))).....)))))))))))))))..)))........)))))))))..))))..

##################################################

##################################################
>Contig4985.762.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.11	MeanVal:	-1.099648	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuucccccccuuuu-------uuucccuuuuggcgaaaggggggggg----gg
            +++++++++++++++++|||||||++++++++++-------++++++++-||||++
            +++++++++++++++++-------++++++++++--|||||++++++++-----++
    REV:    ggggaggggggggggaacacuuauaaagggggggag-----ccccccccaaaaacc
	
	acccuuucccccccuuuuuuucccuuuuggcgaaagggggggggggcuuuuuuuccaaaaaccccccccgagggggggaaauauucacaaggggggggggaggggg
	.(((((((((((((((((((((((((((.......((((((((.((........)).....))))))))..)))))))))).......))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig4985.762.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	-1.429542	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuucccccccuu--------uuuuucccuuuuggcgaaaggggggg----gggg
            ++++--+++++++++||||||||+++--+++++++++-----++++++-||||++++
            ++++--+++++++++--------+++--+++++++++|||||++++++-----++++
    REV:    gggaggggggggggaacacuuauaaagggggggagcc-----ccccccaaaaaccuu
	
	acccuuucccccccuuuuuuucccuuuuggcgaaagggggggggggcuuuuuuuccaaaaaccccccccgagggggggaaauauucacaaggggggggggaggggg
	.((((..((((((((((((..(((((((((.....((((((.((((......)))).....)))))))))))))))..)))........)))))))))..))))..

##################################################

##################################################
>Contig4985.807.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.04	MeanVal:	-0.495232	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuuuuuuuccaaaaaccccccccgaggggg
            +++++++++++-----++++++++----+++
            +++++++++++|||||++++++++----+++
    REV:    cgggggggagg-----ggggggggaacacuu
	
	gcuuuuuuuccaaaaaccccccccgagggggggaaauauucacaaggggggggggagggggggc
	(((((((((((.....((((((((....(((.......)))....)))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig4998.1814.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	5.81157	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acugau-gagagua---ggggaagccccucagauucccaaauccucga---cgacaaacuc
            ++++--|++++++-|||+++++++++++++++++++++-+++-++++-|||+++-----++
            ++++---++++++----+++++++++++++++++++++-+++|++++----+++----|++
    REV:    uggcccuuuuucgaucaccucuucggggagucuaagggauua-gagcaaccgcuacua-ag
	
	augacugaugagaguaggggaagccccucagauucccaaauccucgacgacaaacuccucggaaucaucgccaacgagauuagggaaucugaggggcuucuccacuagcuuuuucccgguggg
	...((((..((((((.(((((((((((((((((((((.(((.((((.(((.....((....))....)))....))))))).)))))))))))))))))))))....))))))...))))...

##################################################

##################################################
>Contig5010.548.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.0762976666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguccuc----------ugguagcaucaucaugugaucccacagugaccuu
            +++++++||||||||||++++++++++-+++---++++++--++++-++++
            +++++++----------++++++++++-+++-||++++++-|++++|++++
    REV:    uuaggaguauucgaauuaccguuguggaaguc--uuaggga-uuac-ggaa
	
	gggucucuuuccagucagcacucgccagagccagaguaguaguacucuccauuccuuugggaauggugaguggagauuguuccaagauucgaaauggguccucugguagcaucaucaugugaucccacagugaccuugaguaaggcauuagggauucugaagguguugccauuaagcuuaugaggauug
	((((((.....(((((..((((((((......((((((....))))))..(((((....)))))))))))))..))))).....))))))......(((((((((((((((((.(((...((((((..((((.((((....)))))))).)))))).))).))))))))))..........))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5010.643.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.0762976666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguccuc----------ugguagcaucaucaugugaucccacagugaccuu
            +++++++||||||||||++++++++++-+++---++++++--++++-++++
            +++++++----------++++++++++-+++-||++++++-|++++|++++
    REV:    uuaggaguauucgaauuaccguuguggaaguc--uuaggga-uuac-ggaa
	
	ggguccucugguagcaucaucaugugaucccacagugaccuugaguaaggcauuagggauucugaagguguugccauuaagcuuaugaggauug
	.(((((((((((((((((.(((...((((((..((((.((((....)))))))).)))))).))).))))))))))..........))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5012.334.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	6.02058833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augguguuugcauugcc-uggagguccuuagagagguacucgu---gcuucauggagagauccauggcccguuugaggc
            +++++-+++++-+++--|++++-++----++-++++--++++-|||+++++-++++++++++--+++--++++++--++
            +++++-+++++-+++---++++-++--||++|++++--++++----+++++-++++++++++-|+++-|++++++--++
    REV:    ugcuagggaugaaacuaaaccuacacu--uc-cuccgcgaguuagccgaaggaucucucuagc-accu-gcgagcauug
	
	aaugguguuugcauugccuggagguccuuagagagguacucgugcuucauggagagauccauggcccguuugaggcgcugguuacgagcguccacgaucucucuaggaagccgauugagcgccuccuucacauccaaaucaaaguagggaucguagagaucgucguaucuaagaccguauuuacggagacggccggagaugguuuucaugugcugcuuggcgaaccaguucuuccuuggauccagaaacgauugcaagaaggucgacaugcuuucucgggcugguuuuuccgaucggcggcacucggaaucgucucuucuccgauuaguaugugaucucg
	.(((((.(((((.(((..((((.((....((.((((..((((.(((((.((((((((((..(((..((((((..((....))..)))))).))).)))))))))).)))))....))))..))))))..)).))))...))).))))).))))).(((((((.((((.((((..((((....))))...(((..((((((((((((...(((((((((((.((((((((((....(((....)))...........(((((((......))))))).))))))))))..)))...))))))))..))))))))))))...))).))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5012.488.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	0.0147851666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggcc-ggagaugguuuucaugugcugcu---uggc-gaaccaguuc
            +++--|++++++++++++---++++++++|||+++-|++++++++++
            +++---++++++++++++--|++++++++---+++--++++++++++
    REV:    gccucuucucugcuaaggcu-cacggcggcuagccuuuuuggucggg
	
	agagaucgucguaucuaagaccguauuuacggagacggccggagaugguuuucaugugcugcuuggcgaaccaguucuuccuuggauccagaaacgauugcaagaaggucgacaugcuuucucgggcugguuuuuccgaucggcggcacucggaaucgucucuucuccgauuaguaugugaucucg
	.(((((((.((((.((((..((((....))))...(((..((((((((((((...(((((((((((.((((((((((....(((....)))...........(((((((......))))))).))))))))))..)))...))))))))..))))))))))))...))).))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig502.581.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-1.308888	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agagaagcua---------gaucuggagguugauccuuu
            ++++-++++-|||||||||+++++-++++++++++++++
            ++++|++++----------+++++-++++++++++++++
    REV:    ucuc-ucgggaguauguagcuggaacuccgauuggggag
	
	aggagcaucggguauaucgaugguacccgauggaacaagagaagcuagaucuggagguugauccuuuccuaccgagggguuagccucaaggucgauguaugagggcucucucccaauugauucaagaaacuugucuaaagcacuagcuuuga
	.((..((((((((((.......)))))))))).....((((.((((.(((((.((((((((((((((......)))))))))))))).)))))..........)))))))).))........((((...))))..((((((....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig502.581.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-1.308888	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agagaagcua---------gaucuggagguugauccuuu
            ++++-++++-|||||||||+++++-++++++++++++++
            ++++|++++----------+++++-++++++++++++++
    REV:    ucuc-ucgggaguauguagcuggaacuccgauuggggag
	
	aggagcaucggguauaucgaugguacccgauggaacaagagaagcuagaucuggagguugauccuuuccuaccgagggguuagccucaaggucgauguaugagggcucucucccaauugauucaagaaacuugucuaaagcacuagcuuuga
	.((..((((((((((.......)))))))))).....((((.((((.(((((.((((((((((((((......)))))))))))))).)))))..........)))))))).)).....................((((((....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig5045.605.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.1507905	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaggaggggaucccg-gcucugaaccggaaauugaggcgaacgacau-gg
            ++++++++--+++---|++++++----+++--+++-+++++--++++-|++
            ++++++++--+++----++++++--||+++--+++-+++++-|++++--++
    REV:    acuccuccaauaguugaugaggcaa--cuugaaacaccgcua-uuguuuuc
	
	aagcuuuuguuuagcuaugaggaggggaucccggcucugaaccggaaauugaggcgaacgacaugguaucuucuuuuguuaucgccacaaaguucaacggaguaguugauaaccuccucauuuccuugaaauauccauuauuucg
	.((((.......)))).((((((((..(((...((((((....(((..(((.(((((..((((.((......))..)))).))))).)))..)))..))))))....)))..)))))))).......((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig5045.617.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	0.312508666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augaggaggggaucccg-gcucugaaccggaaauugaggcgaacgacau-gg
            +++++++++--+++---|++++++----+++--+++-+++++--++++-|++
            +++++++++--+++----++++++--||+++--+++-+++++-|++++--++
    REV:    uacuccuccaauaguugaugaggcaa--cuugaaacaccgcua-uuguuuuc
	
	agcuaugaggaggggaucccggcucugaaccggaaauugaggcgaacgacaugguaucuucuuuuguuaucgccacaaaguucaacggaguaguugauaaccuccucauuuccuugaaauauccauuauuucg
	....(((((((((..(((...((((((....(((..(((.(((((..((((.((......))..)))).))))).)))..)))..))))))....)))..)))))))))......((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig5045.620.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	0.312508666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augaggaggggaucccg-gcucugaaccggaaauugaggcgaacgacau-gg
            +++++++++--+++---|++++++----+++--+++-+++++--++++-|++
            +++++++++--+++----++++++--||+++--+++-+++++-|++++--++
    REV:    uacuccuccaauaguugaugaggcaa--cuugaaacaccgcua-uuguuuuc
	
	uaugaggaggggaucccggcucugaaccggaaauugaggcgaacgacaugguaucuucuuuuguuaucgccacaaaguucaacggaguaguugauaaccuccucauuuccuugaaauauccauuauuucg
	.(((((((((..(((...((((((....(((..(((.(((((..((((.((......))..)))).))))).)))..)))..))))))....)))..)))))))))......((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig5045.752.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	6.314522	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaauaagaccgu-ggcgu-ga---gggguucaggaggaguuccacauacagaauugcggcg--------------uggugug-ggagucaucgacccauuuccacgauaaccguuuggcuu
            ++-+++++++---|++++-|++|||++++--++++++++++++++-----+++-++++-++-||||||||||||||+++++++|++-+++--+++-+++--+++++++----++--++++++
            ++|+++++++----++++--++---++++--++++++++++++++|||||+++-++++-++---------------+++++++-++|+++||+++-+++--+++++++----++--++++++
    REV:    ac-uguucugcucuucgcuucuaagucccugguuuucuucgaggu-----ucuaaacgacgauugucucuuccuuaacuacaugcc-cag--guuugguucgggugcuuccugcuugucgaa
	
	cugaauaagaccguggcgugagggguucaggaggaguuccacauacagaauugcggcguggugugggagucaucgacccauuuccacgauaaccguuuggcuuccugaagcuguucguccuucgugggcuugguuuggacccguacaucaauuccuucucuguuagcagcaaaucuuggagcuucuuuuggucccugaaucuucgcuucucgucuugucaa
	.((.(((((((...((((.((((((..((((((((((((((.....(((.((((.((.(((((((((.(((..(((.(((..(((((((....((..((((((....))))))..))....)))))))..))).)))))))).)))))))...............)).)))).)))))))))))))))))..))))...))..))))....))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5052.523.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.0372396666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuucucuu----guaucuucagaugcugcugcu-gc
            ++++++++++||||++++++++++-+++-++++--|++
            ++++++++++----++++++++++-+++-++++---++
    REV:    ucaaagagagcaggcguaggaguccgcguugguccucg
	
	cuugggagucuguccccucaccuuaccagcacgagccaaagaaccgugcaccuuacccaugguuucucuuguaucuucagaugcugcugcugcucugcugcuccugguugcgccugaggaugcggacgagagaaacugagaggaauccccgggggguuuuucccaacccucccccgcgaggggaauucucacuuugcggggggggagggguuuuuccucccca
	...((((.....(((.(((.........(((((...........)))))...........((((((((((((((((((((.(((.((((..((......))...)))).))).))))))))))....))))))))))))).))).)))).((((((.....(((..(((.(((((((((((.((....)).))))))))))))))..))).....)).)))).

##################################################

##################################################
>Contig5052.523.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.0372396666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuucucuu----guaucuucagaugcugcugcu-gc
            ++++++++++||||++++++++++-+++-++++--|++
            ++++++++++----++++++++++-+++-++++---++
    REV:    ucaaagagagcaggcguaggaguccgcguugguccucg
	
	cuugggagucuguccccucaccuuaccagcacgagccaaagaaccgugcaccuuacccaugguuucucuuguaucuucagaugcugcugcugcucugcugcuccugguugcgccugaggaugcggacgagagaaacugagaggaauccccgggggguuuuucccaacccucccccgcgaggggaauucucacuuugcggggggggagggguuuuuccucccca
	...((((.....(((.(((.........(((((...........)))))...........((((((((((((((((((((.(((.((((..((......))...)))).))).))))))))))....))))))))))))).))).)))).((((((.....(((..(((.(((((((((((.((....)).))))))))))))))..))).....))))))..

##################################################

##################################################
>Contig5052.526.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.0372396666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuucucuu----guaucuucagaugcugcugcu-gc
            ++++++++++||||++++++++++-+++-++++--|++
            ++++++++++----++++++++++-+++-++++---++
    REV:    ucaaagagagcaggcguaggaguccgcguugguccucg
	
	gggagucuguccccucaccuuaccagcacgagccaaagaaccgugcaccuuacccaugguuucucuuguaucuucagaugcugcugcugcucugcugcuccugguugcgccugaggaugcggacgagagaaacugagaggaauccccgggggguuuuucccaacccucccccgcgaggggaauucucacuuugcggggggggagggguuuuuccucccca
	((((.....(((.(((.........(((((...........)))))...........((((((((((((((((((((.(((.((((..((......))...)))).))).))))))))))....))))))))))))).))).)))).((((((.....(((..(((.(((((((((((.((....)).))))))))))))))..))).....)).)))).

##################################################

##################################################
>Contig5052.526.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.0372396666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuucucuu----guaucuucagaugcugcugcu-gc
            ++++++++++||||++++++++++-+++-++++--|++
            ++++++++++----++++++++++-+++-++++---++
    REV:    ucaaagagagcaggcguaggaguccgcguugguccucg
	
	gggagucuguccccucaccuuaccagcacgagccaaagaaccgugcaccuuacccaugguuucucuuguaucuucagaugcugcugcugcucugcugcuccugguugcgccugaggaugcggacgagagaaacugagaggaauccccgggggguuuuucccaacccucccccgcgaggggaauucucacuuugcggggggggagggguuuuuccucccca
	((((.....(((.(((.........(((((...........)))))...........((((((((((((((((((((.(((.((((..((......))...)))).))).))))))))))....))))))))))))).))).)))).((((((.....(((..(((.(((((((((((.((....)).))))))))))))))..))).....))))))..

##################################################

##################################################
>Contig5052.534.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.0372396666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuucucuu----guaucuucagaugcugcugcu-gc
            ++++++++++||||++++++++++-+++-++++--|++
            ++++++++++----++++++++++-+++-++++---++
    REV:    ucaaagagagcaggcguaggaguccgcguugguccucg
	
	guccccucaccuuaccagcacgagccaaagaaccgugcaccuuacccaugguuucucuuguaucuucagaugcugcugcugcucugcugcuccugguugcgccugaggaugcggacgagagaaacugagaggaauccccgggggguuuuucccaacccucccccgcgaggggaauucucacuuugcggggggggagggguuuuuccucccca
	.(((.(((.........(((((...........)))))...........((((((((((((((((((((.(((.((((..((......))...)))).))).))))))))))....))))))))))))).)))......((((((.....(((..(((.(((((((((((.((....)).))))))))))))))..))).....)).)))).

##################################################

##################################################
>Contig5052.534.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.0372396666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuucucuu----guaucuucagaugcugcugcu-gc
            ++++++++++||||++++++++++-+++-++++--|++
            ++++++++++----++++++++++-+++-++++---++
    REV:    ucaaagagagcaggcguaggaguccgcguugguccucg
	
	guccccucaccuuaccagcacgagccaaagaaccgugcaccuuacccaugguuucucuuguaucuucagaugcugcugcugcucugcugcuccugguugcgccugaggaugcggacgagagaaacugagaggaauccccgggggguuuuucccaacccucccccgcgaggggaauucucacuuugcggggggggagggguuuuuccucccca
	.(((.(((.........(((((...........)))))...........((((((((((((((((((((.(((.((((..((......))...)))).))).))))))))))....))))))))))))).)))......((((((.....(((..(((.(((((((((((.((....)).))))))))))))))..))).....))))))..

##################################################

##################################################
>Contig5052.537.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.0372396666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuucucuu----guaucuucagaugcugcugcu-gc
            ++++++++++||||++++++++++-+++-++++--|++
            ++++++++++----++++++++++-+++-++++---++
    REV:    ucaaagagagcaggcguaggaguccgcguugguccucg
	

>Contig5052.537.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.0372396666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuucucuu----guaucuucagaugcugcugcu-gc
            ++++++++++||||++++++++++-+++-++++--|++
            ++++++++++----++++++++++-+++-++++---++
    REV:    ucaaagagagcaggcguaggaguccgcguugguccucg
	
	cccucaccuuaccagcacgagccaaagaaccgugcaccuuacccaugguuucucuuguaucuucagaugcugcugcugcucugcugcuccugguugcgccugaggaugcggacgagagaaacugagaggaauccccgggggguuuuucccaacccucccccgcgaggggaauucucacuuugcggggggggagggguuuuuccucccca
	.((((.........(((((...........)))))...........((((((((((((((((((((.(((.((((..((......))...)))).))).))))))))))....))))))))))..)))).......((((((.....(((..(((.(((((((((((.((....)).))))))))))))))..))).....))))))..

##################################################

##################################################
>Contig5052.550.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.0372396666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuucucuu----guaucuucagaugcugcugcu-gc
            ++++++++++||||++++++++++-+++-++++--|++
            ++++++++++----++++++++++-+++-++++---++
    REV:    ucaaagagagcaggcguaggaguccgcguugguccucg
	
	agcacgagccaaagaaccgugcaccuuacccaugguuucucuuguaucuucagaugcugcugcugcucugcugcuccugguugcgccugaggaugcggacgagagaaacugagaggaauccccgggggguuuuucccaacccucccccgcgaggggaauucucacuuugcggggggggagggguuuuuccucc
	.(((((...........)))))...........((((((((((((((((((((.(((.((((..((......))...)))).))).))))))))))....))))))))))..((((((.((((..((((....))))...((((((((((((((.((....)).)))))))))))))).))))...)))))).

##################################################

##################################################
>Contig5052.556.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.0372396666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuucucuu----guaucuucagaugcugcugcu-gc
            ++++++++++||||++++++++++-+++-++++--|++
            ++++++++++----++++++++++-+++-++++---++
    REV:    ucaaagagagcaggcguaggaguccgcguugguccucg
	
	agccaaagaaccgugcaccuuacccaugguuucucuuguaucuucagaugcugcugcugcucugcugcuccugguugcgccugaggaugcggacgagagaaacugagaggaauccccgggggguuuuucccaacccucccccgcgaggggaauucucacuuugcggggggggagggguuuuuccucc
	...........................((((((((((((((((((((.(((.((((..((......))...)))).))).))))))))))....))))))))))..((((((.((((..((((....))))...((((((((((((((.((....)).)))))))))))))).))))...)))))).

##################################################

##################################################
>Contig5052.567.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.0372396666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuucucuu----guaucuucagaugcugcugcu-gc
            ++++++++++||||++++++++++-+++-++++--|++
            ++++++++++----++++++++++-+++-++++---++
    REV:    ucaaagagagcaggcguaggaguccgcguugguccucg
	
	cgugcaccuuacccaugguuucucuuguaucuucagaugcugcugcugcucugcugcuccugguugcgccugaggaugcggacgagagaaacugagaggaauccccgggggguuuuucccaacccucccccgcgaggggaauucucacuuugcggggggggagggguuuuuccuccccaaca
	.((.............((((((((((((((((((((.(((.((((..((......))...)))).))).))))))))))....))))))))))..((((((.((((..((((....))))...((((((((((((((.((....)).)))))))))))))).))))...))))))....)).

##################################################

##################################################
>Contig5052.567.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.0372396666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuucucuu----guaucuucagaugcugcugcu-gc
            ++++++++++||||++++++++++-+++-++++--|++
            ++++++++++----++++++++++-+++-++++---++
    REV:    ucaaagagagcaggcguaggaguccgcguugguccucg
	
	cgugcaccuuacccaugguuucucuuguaucuucagaugcugcugcugcucugcugcuccugguugcgccugaggaugcggacgagagaaacugagaggaauccccgggggguuuuucccaacccucccccgcgaggggaauucucacuuugcggggggggagggguuuuuccuccccaaca
	................((((((((((((((((((((.(((.((((..((......))...)))).))).))))))))))....))))))))))..((((((.((((..((((....))))...((((((((((((((.((....)).)))))))))))))).))))...)))))).......

##################################################

##################################################
>Contig5052.582.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.0372396666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuucucuu----guaucuucagaugcugcugcu-gc
            ++++++++++||||++++++++++-+++-++++--|++
            ++++++++++----++++++++++-+++-++++---++
    REV:    ucaaagagagcaggcguaggaguccgcguugguccucg
	
	ugguuucucuuguaucuucagaugcugcugcugcucugcugcuccugguugcgccugaggaugcggacgagagaaacugagaggaauccccgggggguuuuucccaacccucccccgcgaggggaauucucacuuugcggggggggagggguuuuuccucc
	.((((((((((((((((((((.(((.((((..((......))...)))).))).))))))))))....))))))))))..((((((.((((..((((....))))...((((((((((((((.((....)).)))))))))))))).))))...)))))).

##################################################

##################################################
>Contig506.758.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0.7938405	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuugggagg------ugggggagagguaaaaaagagg-----ugggcuauaucgggagcagaacaggaaaaucggg--ca
            +++++++++-||||||++++++---+++++++-+++++|||||++++++++-+++---++-+++++++---+++++-||++
            +++++++++-------++++++|||+++++++-+++++-----++++++++-+++|||++-+++++++--|+++++---++
    REV:    caaaucuuuaggaaaaaccccc---ccguuuucuuucccuuucauuugguaaggu---ugauuugucccc-uagcuagagu
	
	gcugcauaggugggaucggauugauuugaauaucgccaugcuuagcugguuugggaggugggggagagguaaaaaagaggugggcuauaucgggagcagaacaggaaaaucgggcaucccagcagcagaauuugagaucgauccccuguuuaguuggaaugguuuacuuucccuuucuuuugcccccccaaaaaggauuucuaaacaaaauuuuggggggcgguuuuccccuuccuuaauuccuugcccuugggggguuugggugggggggggggaggggccccauaaaggagaauauaaaaaaaauuuacagucgcgcgcucuuuuucccccguuaaggggggggaaaagaguuguuuccccccaaau
	(((((((.(((((..(((((....)))))...)))))))))..)))..(((((((((.((((((...(((((((.(((((((((((((.(((...((.(((((((...(((((.((................))...)))))..))))))).))))).)))))))).....))))).))))))))))))).......))))))))).....(((((((((.((((((((((..((((...(((..((((.....))))..)))..))))..)))))))).)).................................(((.((((((((((((((.......)))))))))))))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig506.758.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0.7938405	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuugggagg------ugggggagagguaaaaaagagg-----ugggcuauaucgggagcagaacaggaaaaucggg--ca
            +++++++++-||||||++++++---+++++++-+++++|||||++++++++-+++---++-+++++++---+++++-||++
            +++++++++-------++++++|||+++++++-+++++-----++++++++-+++|||++-+++++++--|+++++---++
    REV:    caaaucuuuaggaaaaaccccc---ccguuuucuuucccuuucauuugguaaggu---ugauuugucccc-uagcuagagu
	
	gcugcauaggugggaucggauugauuugaauaucgccaugcuuagcugguuugggaggugggggagagguaaaaaagaggugggcuauaucgggagcagaacaggaaaaucgggcaucccagcagcagaauuugagaucgauccccuguuuaguuggaaugguuuacuuucccuuucuuuugcccccccaaaaaggauuucuaaacaaaauuuuggggggcgguuuuccccuuccuuaauuccuugcccuugggggguuugggugggggggggggaggggccccauaaaggagaauauaaaaaaaauuuacagucgcgcgcucuuuuucccccguuaaggggggggaaaagaguuguuuccccccaaau
	(((((((.(((((..(((((....)))))...)))))))))..)))..(((((((((.((((((...(((((((.(((((((((((((.(((...((.(((((((...(((((.((................))...)))))..))))))).))))).)))))))).....))))).))))))))))))).......))))))))).....(((((((((.((((((((((((((((...(((..((((.....))))..)))..)))))))))))))).)).................................(((.((((((((((((((.......)))))))))))))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig506.758.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	4.878536	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuugggagg------ugggggagagguaaaaaagaggugggcuauaucggg--agcagaacaggaaaaucggg--ca
            +++++++++-||||||++++++---+++++++-+++++--++-++-++++--||+++-+++++++---+++++-||++
            +++++++++-------++++++|||+++++++-+++++--++-++-++++----+++-+++++++--|+++++---++
    REV:    caaaucuuuaggaaaaaccccc---ccguuuucuuucccuuucauuugguaagguugauuugucccc-uagcuagagu
	
	gcugcauaggugggaucggauugauuugaauaucgccaugcuuagcugguuugggaggugggggagagguaaaaaagaggugggcuauaucgggagcagaacaggaaaaucgggcaucccagcagcagaauuugagaucgauccccuguuuaguuggaaugguuuacuuucccuuucuuuugcccccccaaaaaggauuucuaaacaaaauuuuggggggcgguuuuccccuuccuuaauuccuugcccuugggggguuugggugggggggggggaggggccccauaaaggagaauauaaaaaaaauuuacagucgcgcgcucuuuuucccccguuaaggggggggaaaagaguuguuuccccccaaau
	(((((((.(((((..(((((....)))))...)))))))))..)))..(((((((((.((((((...(((((((.(((((..((.((.((((..(((.(((((((...(((((.((................))...)))))..))))))).)))....)))).)).))..))))).))))))))))))).......))))))))).....(((((((((.((((((((((..((((...(((..((((.....))))..)))..))))..)))))))).)).................................(((.((((((((((((((.......)))))))))))))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig506.761.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.216447833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugguuuggga-ggugggggagagguaaaaaagaggugggcuauaucgggagcagaacaggaaaaucggg--ca
            ++--++++++-|++--+++++++++-------++++++++++++-+++---++-+++++++---+++++-||++
            ++--++++++--++--+++++++++-||||||++++++++++++-+++|||++-+++++++--|+++++---++
    REV:    ggaaaaacccccccguuuucuuuccc------uuucauuugguaaggu---ugauuugucccc-uagcuagagu
	
	gcauaggugggaucggauugauuugaauaucgccaugcuuagcugguuugggaggugggggagagguaaaaaagaggugggcuauaucgggagcagaacaggaaaaucgggcaucccagcagcagaauuugagaucgauccccuguuuaguuggaaugguuuacuuucccuuucuuuugcccccccaaaaaggauuucuaaacaaaauuuuggggggcgguuuuccccuuccuuaauuccuugcccuugggggguuugggugggggggggggaggggccccauaaaggagaauauaaaaaaaauuuacagucgcgcgcucuuuuucccccguuaaggggggggaaaagaguuguuuccccccaaau
	((((.(((((..(((((....)))))...)))))))))....((..((((((.((..(((((((((.......((((((((((((.(((...((.(((((((...(((((.((................))...)))))..))))))).))))).)))))))))))).)))))))))..))..))))))..))...............(((((((((.((((((((((..((((...(((..((((.....))))..)))..))))..)))))))).)).................................(((.((((((((((((((.......)))))))))))))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig506.761.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.216447833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugguuuggga-ggugggggagagguaaaaaagaggugggcuauaucgggagcagaacaggaaaaucggg--ca
            ++--++++++-|++--+++++++++-------++++++++++++-+++---++-+++++++---+++++-||++
            ++--++++++--++--+++++++++-||||||++++++++++++-+++|||++-+++++++--|+++++---++
    REV:    ggaaaaacccccccguuuucuuuccc------uuucauuugguaaggu---ugauuugucccc-uagcuagagu
	
	gcauaggugggaucggauugauuugaauaucgccaugcuuagcugguuugggaggugggggagagguaaaaaagaggugggcuauaucgggagcagaacaggaaaaucgggcaucccagcagcagaauuugagaucgauccccuguuuaguuggaaugguuuacuuucccuuucuuuugcccccccaaaaaggauuucuaaacaaaauuuuggggggcgguuuuccccuuccuuaauuccuugcccuugggggguuugggugggggggggggaggggccccauaaaggagaauauaaaaaaaauuuacagucgcgcgcucuuuuucccccguuaaggggggggaaaagaguuguuuccccccaaau
	((((.(((((..(((((....)))))...)))))))))....((..((((((.((..(((((((((.......((((((((((((.(((...((.(((((((...(((((.((................))...)))))..))))))).))))).)))))))))))).)))))))))..))..))))))..))...............(((((((((.((((((((((((((((...(((..((((.....))))..)))..)))))))))))))).)).................................(((.((((((((((((((.......)))))))))))))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig506.795.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	0.643136	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcuuag----cugguuuggga-ggugggggagagguaaaaaagaggugggcuauaucgggagcagaacaggaaaaucggg--ca
            ++-++++||||++--++++++-|++--+++++++++-------++++++++++++-+++---++-+++++++---+++++-||++
            ++-++++----++--++++++--++--+++++++++-||||||++++++++++++-+++|||++-+++++++--|+++++---++
    REV:    acaaaucuuuaggaaaaacccccccguuuucuuuccc------uuucauuugguaaggu---ugauuugucccc-uagcuagagu
	
	augcuuagcugguuugggaggugggggagagguaaaaaagaggugggcuauaucgggagcagaacaggaaaaucgggcaucccagcagcagaauuugagaucgauccccuguuuaguuggaaugguuuacuuucccuuucuuuugcccccccaaaaaggauuucuaaacaaaauuuuggggggcgguuuuccccuuccuuaauuccuugcccuugggggguuugggugggggggggggaggggccccauaaaggagaauauaaaaaaaauuuacagucgcgcgcucuuuuucccccguuaaggggggggaaaagaguuguuuccccccaaau
	.((.((((((..((((((.((..(((((((((.......((((((((((((.(((...((.(((((((...(((((.((................))...)))))..))))))).))))).)))))))))))).)))))))))..))..))))))..))....)))).))....(((((((((.((((((((((..((((...(((..((((.....))))..)))..))))..)))))))).)).................................(((.((((((((((((((.......)))))))))))))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig506.795.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	0.643136	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcuuag----cugguuuggga-ggugggggagagguaaaaaagaggugggcuauaucgggagcagaacaggaaaaucggg--ca
            ++-++++||||++--++++++-|++--+++++++++-------++++++++++++-+++---++-+++++++---+++++-||++
            ++-++++----++--++++++--++--+++++++++-||||||++++++++++++-+++|||++-+++++++--|+++++---++
    REV:    acaaaucuuuaggaaaaacccccccguuuucuuuccc------uuucauuugguaaggu---ugauuugucccc-uagcuagagu
	
	augcuuagcugguuugggaggugggggagagguaaaaaagaggugggcuauaucgggagcagaacaggaaaaucgggcaucccagcagcagaauuugagaucgauccccuguuuaguuggaaugguuuacuuucccuuucuuuugcccccccaaaaaggauuucuaaacaaaauuuuggggggcgguuuuccccuuccuuaauuccuugcccuugggggguuugggugggggggggggaggggccccauaaaggagaauauaaaaaaaauuuacagucgcgcgcucuuuuucccccguuaaggggggggaaaagaguuguuuccccccaaau
	.((.((((((..((((((.((..(((((((((.......((((((((((((.(((...((.(((((((...(((((.((................))...)))))..))))))).))))).)))))))))))).)))))))))..))..))))))..))....)))).))....(((((((((.((((((((((((((((...(((..((((.....))))..)))..)))))))))))))).)).................................(((.((((((((((((((.......)))))))))))))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig506.802.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.216447833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugguuuggga-ggugggggagagguaaaaaagaggugggcuauaucgggagcagaacaggaaaaucggg--ca
            ++--++++++-|++--+++++++++-------++++++++++++-+++---++-+++++++---+++++-||++
            ++--++++++--++--+++++++++-||||||++++++++++++-+++|||++-+++++++--|+++++---++
    REV:    ggaaaaacccccccguuuucuuuccc------uuucauuugguaaggu---ugauuugucccc-uagcuagagu
	
	gcugguuugggaggugggggagagguaaaaaagaggugggcuauaucgggagcagaacaggaaaaucgggcaucccagcagcagaauuugagaucgauccccuguuuaguuggaaugguuuacuuucccuuucuuuugcccccccaaaaaggauuucuaaacaaaauuuuggggggcgguuuuccccuuccuuaauuccuugcccuugggggguuugggugggggggggggaggggccccauaaaggagaauauaaaaaaaauuuacagucgcgcgcucuuuuucccccguuaaggggggggaaaagaguuguuuccccccaaau
	.((..((((((.((..(((((((((.......((((((((((((.(((...((.(((((((...(((((.((................))...)))))..))))))).))))).)))))))))))).)))))))))..))..))))))..))...............(((((((((.((((((((((((((((...(((..((((.....))))..)))..)))))))))))))).)).................................(((.((((((((((((((.......)))))))))))))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig506.802.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.216447833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugguuuggga-ggugggggagagguaaaaaagaggugggcuauaucgggagcagaacaggaaaaucggg--ca
            ++--++++++-|++--+++++++++-------++++++++++++-+++---++-+++++++---+++++-||++
            ++--++++++--++--+++++++++-||||||++++++++++++-+++|||++-+++++++--|+++++---++
    REV:    ggaaaaacccccccguuuucuuuccc------uuucauuugguaaggu---ugauuugucccc-uagcuagagu
	
	gcugguuugggaggugggggagagguaaaaaagaggugggcuauaucgggagcagaacaggaaaaucgggcaucccagcagcagaauuugagaucgauccccuguuuaguuggaaugguuuacuuucccuuucuuuugcccccccaaaaaggauuucuaaacaaaauuuuggggggcgguuuuccccuuccuuaauuccuugcccuugggggguuugggugggggggggggaggggccccauaaaggagaauauaaaaaaaauuuacagucgcgcgcucuuuuucccccguuaaggggggggaaaagaguuguuuccccccaaau
	.((..((((((.((..(((((((((.......((((((((((((.(((...((.(((((((...(((((.((................))...)))))..))))))).))))).)))))))))))).)))))))))..))..))))))..))...............(((((((((.((((((((((..((((...(((..((((.....))))..)))..))))..)))))))).)).................................(((.((((((((((((((.......)))))))))))))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig506.806.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0.7938405	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuugggagg------ugggggagagguaaaaaagagg-----ugggcuauaucgggagcagaacaggaaaaucggg--ca
            +++++++++-||||||++++++---+++++++-+++++|||||++++++++-+++---++-+++++++---+++++-||++
            +++++++++-------++++++|||+++++++-+++++-----++++++++-+++|||++-+++++++--|+++++---++
    REV:    caaaucuuuaggaaaaaccccc---ccguuuucuuucccuuucauuugguaaggu---ugauuugucccc-uagcuagagu
	
	guuugggaggugggggagagguaaaaaagaggugggcuauaucgggagcagaacaggaaaaucgggcaucccagcagcagaauuugagaucgauccccuguuuaguuggaaugguuuacuuucccuuucuuuugcccccccaaaaaggauuucuaaacaaaauuuuggggggcgguuuuccccuuccuuaauuccuugcccuugggggguuugggugggggggggggaggggccccauaaaggagaauauaaaaaaaauuuacagucgcgcgcucuuuuucccccguuaaggggggggaaaagaguuguuuccccccaaau
	(((((((((.((((((...(((((((.(((((((((((((.(((...((.(((((((...(((((.((................))...)))))..))))))).))))).)))))))).....))))).))))))))))))).......))))))))).....(((((((((.((((((((((((((((...(((..((((.....))))..)))..)))))))))))))).)).................................(((.((((((((((((((.......)))))))))))))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig506.806.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0.7938405	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuugggagg------ugggggagagguaaaaaagagg-----ugggcuauaucgggagcagaacaggaaaaucggg--ca
            +++++++++-||||||++++++---+++++++-+++++|||||++++++++-+++---++-+++++++---+++++-||++
            +++++++++-------++++++|||+++++++-+++++-----++++++++-+++|||++-+++++++--|+++++---++
    REV:    caaaucuuuaggaaaaaccccc---ccguuuucuuucccuuucauuugguaaggu---ugauuugucccc-uagcuagagu
	
	guuugggaggugggggagagguaaaaaagaggugggcuauaucgggagcagaacaggaaaaucgggcaucccagcagcagaauuugagaucgauccccuguuuaguuggaaugguuuacuuucccuuucuuuugcccccccaaaaaggauuucuaaacaaaauuuuggggggcgguuuuccccuuccuuaauuccuugcccuugggggguuugggugggggggggggaggggccccauaaaggagaauauaaaaaaaauuuacagucgcgcgcucuuuuucccccguuaaggggggggaaaagaguuguuuccccccaaau
	(((((((((.((((((...(((((((.(((((((((((((.(((...((.(((((((...(((((.((................))...)))))..))))))).))))).)))))))).....))))).))))))))))))).......))))))))).....(((((((((.((((((((((..((((...(((..((((.....))))..)))..))))..)))))))).)).................................(((.((((((((((((((.......)))))))))))))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig506.806.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	4.878536	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuugggagg------ugggggagagguaaaaaagaggugggcuauaucggg--agcagaacaggaaaaucggg--ca
            +++++++++-||||||++++++---+++++++-+++++--++-++-++++--||+++-+++++++---+++++-||++
            +++++++++-------++++++|||+++++++-+++++--++-++-++++----+++-+++++++--|+++++---++
    REV:    caaaucuuuaggaaaaaccccc---ccguuuucuuucccuuucauuugguaagguugauuugucccc-uagcuagagu
	
	guuugggaggugggggagagguaaaaaagaggugggcuauaucgggagcagaacaggaaaaucgggcaucccagcagcagaauuugagaucgauccccuguuuaguuggaaugguuuacuuucccuuucuuuugcccccccaaaaaggauuucuaaacaaaauuuuggggggcgguuuuccccuuccuuaauuccuugcccuugggggguuugggugggggggggggaggggccccauaaaggagaauauaaaaaaaauuuacagucgcgcgcucuuuuucccccguuaaggggggggaaaagaguuguuuccccccaaau
	(((((((((.((((((...(((((((.(((((..((.((.((((..(((.(((((((...(((((.((................))...)))))..))))))).)))....)))).)).))..))))).))))))))))))).......))))))))).....(((((((((.((((((((((((((((...(((..((((.....))))..)))..)))))))))))))).)).................................(((.((((((((((((((.......)))))))))))))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig506.910.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-1.05998866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augguuuacuuucccuuucuuuugcc-----cccccaaa---aaggauuucuaaacaaaauuuuggggggcgg
            ++++----++++++++--++++--++|||||+++++++-|||+++++------------+++--++--++-++
            ++++---|++++++++--++++--++-----+++++++----+++++||||||||||||+++--++--++|++
    REV:    uaccccg-gggaggggggggggguggguuugggggguucccguuccu------------uaauuccuucc-cc
	
	guuggaaugguuuacuuucccuuucuuuugcccccccaaaaaggauuucuaaacaaaauuuuggggggcgguuuuccccuuccuuaauuccuugcccuugggggguuugggugggggggggggaggggccccauaaaggagaauauaaaaaaaauuuacagucgcgcgcucuuuuucccccguuaaggggggggaaaagaguuguuuccccccaaa
	.((((.((((....((((((((..((((..(((((((((.(((((............(((..((..((.((....))))..))..))))))))....))))))).....))..))))..))))))))...))))...(((((...((((.....)))).........((((((((((((((.......))))))))))))))..)))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig506.910.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-1.0320665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augguuuacuuucccuuucuuuugcc-----cccccaaa---aaggauuucuaaacaaaauuuuggggggcgg
            ++++----++++++++--++++--++|||||+++++++-|||+++++------------+++--++++++-++
            ++++---|++++++++--++++--++-----+++++++----+++++||||||||||||+++--++++++|++
    REV:    uaccccg-gggaggggggggggguggguuugggggguucccguuccu------------uaauuccuucc-cc
	
	guuggaaugguuuacuuucccuuucuuuugcccccccaaaaaggauuucuaaacaaaauuuuggggggcgguuuuccccuuccuuaauuccuugcccuugggggguuugggugggggggggggaggggccccauaaaggagaauauaaaaaaaauuuacagucgcgcgcucuuuuucccccguuaaggggggggaaaagaguuguuuccccccaaa
	.((((.((((....((((((((..((((..(((((((((.(((((............(((..((((((.((....))))))))..))))))))....))))))).....))..))))..))))))))...))))...(((((...((((.....)))).........((((((((((((((.......))))))))))))))..)))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig506.974.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	-1.40310166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggcgguuuuccccuuccuuaauuccuugccc
            +++++--++--+++++++++----+++--++++
            +++++--++--+++++++++-|||+++--++++
    REV:    ccccggggagggggggggggu---ggguuuggg
	
	ggggcgguuuuccccuuccuuaauuccuugcccuugggggguuugggugggggggggggaggggccccauaaaggagaauauaaaaaaaauuuacagucgcgcgcucuuuuucccccguuaaggggggggaaaagaguuguuuccc
	(((((..((..(((((((((....(((..((((.....))))..))).)))))))))..))..))))).....(((((...((((.....)))).........((((((((((((((.......))))))))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig5067.523.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.91	MeanVal:	1.171836	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaguggcuccucuggcuucuucuuu--gcucu--aauugcc-aga
            ++++++++-++++--+++++---++++-||+++++||++++++-|+++
            ++++++++-++++-|+++++-||++++---+++++--++++++--+++
    REV:    caguucauagaggu-acuggu--aggauuucgagaaguugaugacucu
	
	uugaggucucaaaaaucaccgcucgugugaaacgcauugaccuaaggucaucaaagucaaguggcuccucuggcuucuucuuugcucuaauugccagaugcucuucucucaguaguugaagagcuuuaggauggucauggagauacuugacagccaucauugaagugguugagacagucucau
	.((((((((((......((((((...((((...((..(((((...))))).....((((((((.((((..(((((...((((.(((((((((((.(((........)))..))))))..)))))...)))).))))).)))).)))))))).))..))))...))))))))))))...)))).

##################################################

##################################################
>Contig5067.528.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.91	MeanVal:	1.171836	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaguggcuccucuggcuucuucuuu--gcucu--aauugcc-aga
            ++++++++-++++--+++++---++++-||+++++||++++++-|+++
            ++++++++-++++-|+++++-||++++---+++++--++++++--+++
    REV:    caguucauagaggu-acuggu--aggauuucgagaaguugaugacucu
	
	gucucaaaaaucaccgcucgugugaaacgcauugaccuaaggucaucaaagucaaguggcuccucuggcuucuucuuugcucuaauugccagaugcucuucucucaguaguugaagagcuuuaggauggucauggagauacuugacagccaucauugaagugguugagaca
	((((((......((((((...((((...((..(((((...))))).....((((((((.((((..(((((...((((.(((((((((((.(((........)))..))))))..)))))...)))).))))).)))).)))))))).))..))))...)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5067.569.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.91	MeanVal:	1.171836	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaguggcuccucuggcuucuucuuu--gcucu--aauugcc-aga
            ++++++++-++++--+++++---++++-||+++++||++++++-|+++
            ++++++++-++++-|+++++-||++++---+++++--++++++--+++
    REV:    caguucauagaggu-acuggu--aggauuucgagaaguugaugacucu
	
	gucaucaaagucaaguggcuccucuggcuucuucuuugcucuaauugccagaugcucuucucucaguaguugaagagcuuuaggauggucauggagauacuugacagccaucauugaagugguugagaca
	(((.(((..((((((((.((((..(((((...((((.(((((((((((.(((........)))..))))))..)))))...)))).))))).)))).)))))))).(((((.......))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5094.1076.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	1.428544	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guugucca-guugguugagguggcuggaagugucauggacaacaacggcgacga
            +++++++-|++++++----++++++------+++----+++++-++++++++++
            +++++++--++++++||||++++++-----|+++--||+++++-++++++++++
    REV:    cggcagggacggcca----caucgggugac-cagga--uguugcugccguugcu
	
	aaguuccugggguuguuguccaguugguugagguggcuggaagugucauggacaacaacggcgacgauuugcucguugccgucguuguaggaccagugggcuacaccggcagggacggcaaugacaucuccuucacggaagcggcggaucuucuggugcugaucucgggaacua
	.((((((((((((((((((((.((((((....((((((......(((....(((((.((((((((((.....)))))))))).)))))..))).....))))))))))))..))))))).........(((.....))).(((.(((.....))).))).))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5098.876.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	2.85106333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaa-acuuuuggucuuggcu-uucuuugug-------auggauaagugg
            ++++|++++++-+++++-++-|+++++++++|||||||++++++---+++
            ++++-++++++|+++++-++--+++++++++-------++++++|||+++
    REV:    cuuuaugaaaa-uagaaacgccaagaaauauauggucauaccug---acc
	
	agaaaacuuuuggucuuggcuuucuuugugauggauaagugguauaccaguccauacugguauauaaagaaccgcaaagauaaaaguauuucc
	.((((((((((.(((((.((.(((((((((((((((...(((....))))))))).......)))))))))..)).))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig5103.518.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.677093166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcucgaacaggguggaggugggcccgccgccauucgggucaac
            +++++++---++++-++++++++-++++++++------++++-++
            +++++++---++++|++++++++-++++++++---|||++++|++
    REV:    cucgggcagcuucc-cuuucaccagggcggcgacg---ucgg-ug
	
	ggagaauguacgcauguggaggcccgucucaacgugcaugaacccgacacugucggguucgucgguaggaaacacgggcucgaacaggguggaggugggcccgccgccauucgggucaacauuguuagguggcugcagcggcgggaccacuuucccuucgacgggcucuucuccc
	(((((.(((..((((((.((((....)))).))))))..(((((((((...)))))))))...........))).(((((((...((((.((((((((.((((((((......((((.((........))))))...)))))))).))))))))))))...))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig5103.528.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.434605666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgguaggaaacacgggcucgaacaggguggaggugggcccgccgccauucgggucaac
            +++-++++-----+++++++---++++-++++++++-++++++++------++++-++
            +++-++++|||||+++++++---++++|++++++++-++++++++---|||++++|++
    REV:    gcccucuu-----cucgggcagcuucc-cuuucaccagggcggcgacg---ucgg-ug
	
	cgcauguggaggcccgucucaacgugcaugaacccgacacugucggguucgucgguaggaaacacgggcucgaacaggguggaggugggcccgccgccauucgggucaacauuguuagguggcugcagcggcgggaccacuuucccuucgacgggcucuucucccgu
	.((((((.((((....)))).))))))..(((((((((...)))))))))..(((.((((.....(((((((...((((.((((((((.((((((((......((((.((........))))))...)))))))).))))))))))))...))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig5103.535.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.726952	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggguggaggugggcccgccgccauucgggucaac
            ++++-++++++++-++++++++------++++-++
            ++++|++++++++-++++++++---|||++++|++
    REV:    uucc-cuuucaccagggcggcgacg---ucgg-ug
	
	ggaggcccgucucaacgugcaugaacccgacacugucggguucgucgguaggaaacacgggcucgaacaggguggaggugggcccgccgccauucgggucaacauuguuagguggcugcagcggcgggaccacuuucccuucgacgggcucuucu
	(((((((((((....((.((..(((((((((...)))))))))..((((.....)).)).)).))...((((.((((((((.((((((((......((((.((........))))))...)))))))).)))))))))))).))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig5103.554.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.434605666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgguaggaaacacgggcucgaacaggguggaggugggcccgccgccauucgggucaac
            +++-++++-----+++++++---++++-++++++++-++++++++------++++-++
            +++-++++|||||+++++++---++++|++++++++-++++++++---|||++++|++
    REV:    gcccucuu-----cucgggcagcuucc-cuuucaccagggcggcgacg---ucgg-ug
	
	caugaacccgacacugucggguucgucgguaggaaacacgggcucgaacaggguggaggugggcccgccgccauucgggucaacauuguuagguggcugcagcggcgggaccacuuucccuucgacgggcucuucucccgu
	.(((((((((((...)))))))))))(((.((((.....(((((((...((((.((((((((.((((((((......((((.((........))))))...)))))))).))))))))))))...))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig5103.557.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.434605666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgguaggaaacacgggcucgaacaggguggaggugggcccgccgccauucgggucaac
            +++-++++-----+++++++---++++-++++++++-++++++++------++++-++
            +++-++++|||||+++++++---++++|++++++++-++++++++---|||++++|++
    REV:    gcccucuu-----cucgggcagcuucc-cuuucaccagggcggcgacg---ucgg-ug
	
	gaacccgacacugucggguucgucgguaggaaacacgggcucgaacaggguggaggugggcccgccgccauucgggucaacauuguuagguggcugcagcggcgggaccacuuucccuucgacgggcucuucucccgu
	(((((((((...)))))))))..(((.((((.....(((((((...((((.((((((((.((((((((......((((.((........))))))...)))))))).))))))))))))...))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig5103.592.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.677093166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcucgaacaggguggaggugggcccgccgccauucgggucaac
            +++++++---++++-++++++++-++++++++------++++-++
            +++++++---++++|++++++++-++++++++---|||++++|++
    REV:    cucgggcagcuucc-cuuucaccagggcggcgacg---ucgg-ug
	
	cgggcucgaacaggguggaggugggcccgccgccauucgggucaacauuguuagguggcugcagcggcgggaccacuuucccuucgacgggcucu
	.(((((((...((((.((((((((.((((((((......((((.((........))))))...)))))))).))))))))))))...))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5116.573.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	-2.32851333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuccccuuccuccugu-----agaccccucca
            ++++++++++++++++-|||||+++-+++++++
            ++++++++++++++++------+++-+++++++
    REV:    ugggggggagggggguuuaaacucuagggaggu
	
	acuucgaagcuccccuuccuccuguagaccccuccaaaacccuaauuuauuugaaaaucgucaauugagcugaaguuuauuauuuccccggaggggggggcuuuuuuuaaaacccaccguggagggaucucaaauuuggggggagggggggucuccccccacgggggggggguggggg
	.((((...((((((((((((((((.(((.(((((((...((((..((((.((((......)))).))))..(((((.....))))).....))))(((((.(((....))).))).)).))))))).)))......))))))))))))))))((((((((....)))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig5116.580.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	-2.32851333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuccccuuccuccugu-----agaccccucca
            ++++++++++++++++-|||||+++-+++++++
            ++++++++++++++++------+++-+++++++
    REV:    ugggggggagggggguuuaaacucuagggaggu
	
	agcuccccuuccuccuguagaccccuccaaaacccuaauuuauuugaaaaucgucaauugagcugaaguuuauuauuuccccggaggggggggcuuuuuuuaaaacccaccguggagggaucucaaauuuggggggagggggggucuccccccacggggggggggu
	.((((((((((((((((.(((.(((((((...((((..((((.((((......)))).))))..(((((.....))))).....))))(((((.(((....))).))).)).))))))).)))......))))))))))))))))((((((((....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5116.643.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.74	MeanVal:	1.90332083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaguuuauuauuuccccg-----gaggggggggc
            +++++--+++-++++++++|||||++++++-++++
            +++++--+++-++++++++-----++++++-++++
    REV:    uuuuauuuaaaagaggggcuuuuuuuccccgcccg
	
	ugaaguuuauuauuuccccggaggggggggcuuuuuuuaaaacccaccguggagggaucucaaauuuggggggagggggggucuccccccacgggggggggguggggggcaaaaacccccccuuuuccccccgcccgcccgccccuuuuuuucggggagaaaauuuauuuuuuuguguucaccacc
	.(((((..(((.((((((((((((((.((((...........(((.(((..(((....))).....))))))..((((((....)))))).(((((((..((.((((((......)))))).))..)))))))...)))).)))))).....)))))))).)))..)))))...(((.....))).

##################################################

##################################################
>Contig5116.647.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.11	MeanVal:	-0.601658	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuauuauuuccccggaggggggggcuuuuuuuaaaacccaccgug---gag
            +++++--++++++++--++++++++++++++++----+++-+++--|||+++
            +++++--++++++++--++++++++++++++++-|||+++|+++-----+++
    REV:    ggguggggggggggcaccccccucugggggggag---ggg-gguuuaaacuc
	
	guuuauuauuuccccggaggggggggcuuuuuuuaaaacccaccguggagggaucucaaauuuggggggagggggggucuccccccacggggggggggugggg
	.(((((..((((((((..((((((((((((((((....(((.(((..(((....))).....)))))).))))))))))))))))..))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig5116.647.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	-0.644	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuauuauuuccccggaggggggggcuuuuuuuaaaacccaccgug---gag
            +++++--++++++++--++++++++++--++++----+++-+++--|||+++
            +++++--++++++++--++++++++++--++++-|||+++|+++-----+++
    REV:    ggguggggggggggcaccccccucugggggggag---ggg-gguuuaaacuc
	
	guuuauuauuuccccggaggggggggcuuuuuuuaaaacccaccguggagggaucucaaauuuggggggagggggggucuccccccacggggggggggugggg
	.(((((..((((((((..((((((((((..((((....(((.(((..(((....))).....)))))).))))..))))))))))..))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig5116.716.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.79	MeanVal:	-2.249104	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuccccccac----gggg-ggg-ggguggggggcaaaa
            +++++++----||||++++|+++|++++++++++-++++
            +++++++--------++++-+++-++++++++++|++++
    REV:    agaggggcuuuuuuuccccgcccgcccgcccccc-uuuu
	
	agggggggucuccccccacgggggggggguggggggcaaaaacccccccuuuuccccccgcccgcccgccccuuuuuuucggggagaaaauuuauuuuuuuguguucaccacccacca
	.((((((((((((((....(((((((((((((((((.((((........)))))))))))))).))).))))........))))))).....(((......)))....)).))).)).

##################################################

##################################################
>Contig5159.590.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	0.12805	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuccaugccgggaauaucugcacuugguggcauagcuucccuaucauccugga-gggcgc
            +++++------+++---++++---+++++++++-++++++++--------++++|++++++
            +++++||||||+++---++++|||+++++++++-++++++++-|||||||++++-++++++
    REV:    agagg------ucugagagac---aaccaucgucucgaagggu-------aucugccugug
	
	ugaaugccauggggagcaguagcugaagccacagucuccaugccgggaauaucugcacuugguggcauagcuucccuaucauccuggagggcgcucuguguccgucuaugggaagcucugcuaccaacagagagucuggagaaaauccccaccauuuu
	.(((((...((((((...((.((....)).))..(((((......(((...((((...(((((((((.((((((((........((((((((((...)))))).)))).)))))))).)))))))))))))...))))))))...)))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig5159.598.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	0.12805	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuccaugccgggaauaucugcacuugguggcauagcuucccuaucauccugga-gggcgc
            +++++------+++---++++---+++++++++-++++++++--------++++|++++++
            +++++||||||+++---++++|||+++++++++-++++++++-|||||||++++-++++++
    REV:    agagg------ucugagagac---aaccaucgucucgaagggu-------aucugccugug
	
	auggggagcaguagcugaagccacagucuccaugccgggaauaucugcacuugguggcauagcuucccuaucauccuggagggcgcucuguguccgucuaugggaagcucugcuaccaacagagagucuggagaaaauccccac
	.((((((...((.((....)).))..(((((......(((...((((...(((((((((.((((((((........((((((((((...)))))).)))).)))))))).)))))))))))))...))))))))...)))))).

##################################################

##################################################
>Contig5159.607.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	0.12805	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuccaugccgggaauaucugcacuugguggcauagcuucccuaucauccugga-gggcgc
            +++++------+++---++++---+++++++++-++++++++--------++++|++++++
            +++++||||||+++---++++|||+++++++++-++++++++-|||||||++++-++++++
    REV:    agagg------ucugagagac---aaccaucgucucgaagggu-------aucugccugug
	
	aguagcugaagccacagucuccaugccgggaauaucugcacuugguggcauagcuucccuaucauccuggagggcgcucuguguccgucuaugggaagcucugcuaccaacagagagucuggagaa
	.((.((....)).))..(((((......(((...((((...(((((((((.((((((((........((((((((((...)))))).)))).)))))))).)))))))))))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5159.623.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	0.12805	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuccaugccgggaauaucugcacuugguggcauagcuucccuaucauccugga-gggcgc
            +++++------+++---++++---+++++++++-++++++++--------++++|++++++
            +++++||||||+++---++++|||+++++++++-++++++++-|||||||++++-++++++
    REV:    agagg------ucugagagac---aaccaucgucucgaagggu-------aucugccugug
	
	gucuccaugccgggaauaucugcacuugguggcauagcuucccuaucauccuggagggcgcucuguguccgucuaugggaagcucugcuaccaacagagagucuggagaa
	.(((((......(((...((((...(((((((((.((((((((........((((((((((...)))))).)))).)))))))).)))))))))))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5159.631.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	0.167591666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgggaauaucugcacuugguggcauagcuucccuaucauccugga-gggcgc
            +++++----++++---+++++++++-++++++++--------++++|++++++
            +++++---|++++|||+++++++++-++++++++-|||||||++++-++++++
    REV:    ggucugag-agac---aaccaucgucucgaagggu-------aucugccugug
	
	gccgggaauaucugcacuugguggcauagcuucccuaucauccuggagggcgcucuguguccgucuaugggaagcucugcuaccaacagagagucuggagaaaauccccaccauuuuucu
	.(((((....((((...(((((((((.((((((((........((((((((((...)))))).)))).)))))))).)))))))))))))...))))).(((((..........))))).

##################################################

##################################################
>Contig5159.640.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	0.164233333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucugcacuugguggcauagcuucccuaucauccugga-gggcgc
            ++++---+++++++++-++++++++--------++++|++++++
            ++++|||+++++++++-++++++++-|||||||++++-++++++
    REV:    agac---aaccaucgucucgaagggu-------aucugccugug
	
	aucugcacuugguggcauagcuucccuaucauccuggagggcgcucuguguccgucuaugggaagcucugcuaccaacagagagucuggagaaaauccccacc
	.((((...(((((((((.((((((((........((((((((((...)))))).)))).)))))))).)))))))))))))..((..(((.....)))..)).

##################################################

##################################################
>Contig518.689.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	3.87292016666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaga---cgccggagagaugggagaa----accucgacgacaucggcagauuucg
            ++++-|||++++++++++--+++++++||||++++-+++---+++++++++--+++
            ++++----++++++++++--+++++++----++++-+++---+++++++++-|+++
    REV:    cuucggaagcgguuucuccuucuucuucuucuggguuugguuuagcuguuuu-agu
	

>Contig518.689.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauuucucuu-cuccgauucaua-cuuccucuucc-gc----uuccucg--ccucggau
            +++--+++--|+++----++++-|+++++++++++|++||||++++++-||++++++++
            +++--+++---+++||||++++--+++++++++++-++----++++++---++++++++
    REV:    guagggaguuugag----aguagaggaggaggaggucguucaagggagugaggggucug
	
	acauuucucuucuccgauucauacuuccucuuccgcuuccucgccucggauugaucgggagacgccggagagaugggagaaaccucgacgacaucggcagauuucguucuugauuuugucgauuugguuugggucuucuucuucuuccucuuuggcgaaggcuucacugucuccucgguggcggcaguugauucuggguugaaggguagacggcgggaggaucggcguggcuggucggcggugaggggagucuggggagugagggaacuugcuggaggaggaggagaugagaguuugagggaugg
	.(((..(((..(((....((((.(((((((((((((((((((.((((((((......((((.((((((((((..(((((((((((.(((...(((((((((..(((....))).)))))))))...))).))))....)))))))..))))))))))....))))....((((((((.((.(((((((..(((((.......)))))..(((.(((.....))).))).)))).))).)).))))))))))))))))...))))))....)).)))))))))))..)))))))...)))..))).

##################################################

##################################################
>Contig518.689.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	3.87292016666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaga---cgccggagagaugggagaa----accucgacgacaucggcagauuucg
            ++++-|||++++++++++--+++++++||||++++-+++---+++++++++--+++
            ++++----++++++++++--+++++++----++++-+++---+++++++++-|+++
    REV:    cuucggaagcgguuucuccuucuucuucuucuggguuugguuuagcuguuuu-agu
	

>Contig518.689.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cauuucucuu-cuccgauucaua-cuuccucuucc-gc----uuccucg--ccucggau
            +++--+++--|+++----++++-|+++++++++++|++||||++++++-||++++++++
            +++--+++---+++||||++++--+++++++++++-++----++++++---++++++++
    REV:    guagggaguuugag----aguagaggaggaggaggucguucaagggagugaggggucug
	
	acauuucucuucuccgauucauacuuccucuuccgcuuccucgccucggauugaucgggagacgccggagagaugggagaaaccucgacgacaucggcagauuucguucuugauuuugucgauuugguuugggucuucuucuucuuccucuuuggcgaaggcuucacugucuccucgguggcggcaguugauucuggguugaaggguagacggcgggaggaucggcguggcuggucggcggugaggggagucuggggagugagggaacuugcuggaggaggaggagaugagaguuugagggaugg
	.(((..(((..(((....((((.(((((((((((((((((((.((((((((......((((.((((((((((..(((((((((((.(((...(((((((((..(((....))).)))))))))...))).))))....)))))))..))))))))))....))))....((((((((.((.((((......(((......))).(((..(((.(((.....))).))).))).)))).)).))))))))))))))))...))))))....)).)))))))))))..)))))))...)))..))).

##################################################

##################################################
>Contig5200.1130.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.13	MeanVal:	1.8911565	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaccuugauggucuuguucgggucgccauccuggacgaugaugagaugguaaggcu
            ++++-+++-++++++++--++--++++---+++++++-----+++++++---+++++
            ++++-+++|++++++++-|++--++++--|+++++++-----+++++++---+++++
    REV:    ccuguagc-acuagggcu-gcuaggcguu-ggaccugaaggagcucuacaccuccgg
	
	ggaccuugauggucuuguucgggucgccauccuggacgaugaugagaugguaaggcuggaagaagggccuccacaucucgaggaaguccagguugcggaucgucgggaucacgaugucca
	((((.(((.((((((((..((..((((...(((((((.....(((((((...(((((........)))))...))))))).....)))))))..))))..)).))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig5200.1134.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	1.237702	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugauggucuuguucgggucgccauccuggacgaugaugagaugguaaggcu
            +++-++++++++--++--++++---+++++++-----+++++++---+++++
            +++|++++++++-|++--++++--|+++++++-----+++++++---+++++
    REV:    agc-acuagggcu-gcuaggcguu-ggaccugaaggagcucuacaccuccgg
	
	cuugauggucuuguucgggucgccauccuggacgaugaugagaugguaaggcuggaagaagggccuccacaucucgaggaaguccagguugcggaucgucgggaucacgau
	.(((.((((((((..((..((((...(((((((.....(((((((...(((((........)))))...))))))).....)))))))..))))..)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5200.1138.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	1.40637316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggucuuguucgggucgccauccuggacgaugaugagaugguaaggcu
            ++++++++--++--++++---+++++++-----+++++++---+++++
            ++++++++-|++--++++--|+++++++-----+++++++---+++++
    REV:    acuagggcu-gcuaggcguu-ggaccugaaggagcucuacaccuccgg
	
	auggucuuguucgggucgccauccuggacgaugaugagaugguaaggcuggaagaagggccuccacaucucgaggaaguccagguugcggaucgucgggaucac
	.((((((((..((..((((...(((((((.....(((((((...(((((........)))))...))))))).....)))))))..))))..)).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5202.642.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuucuucucuucuuccuucucuggc-uc
            ++++++++++++++-++++-----++++|++
            ++++++++++++++-++++--|||++++-++
    REV:    gaggaagaagaggacgaggcc---accgaag
	
	gucagcugcuucuucuuugucagcgguggugaucuccuucuucucuucuuccuucucuggcucuucugaagccaccggagcaggagaagaaggaggaggaggaguugaa
	.((((((.(((((((.((..((....))..)).((((((((((((((.((((.....((((((....)).))))..)))).))))))))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5204.1074.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	-1.35674233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugguaaaaaaaaaaaaauagggggg-cccc-uuucccccuuc
            ++++---------------++--++|+++-|+++++++++++
            ++++|||||||||||||||++--++-+++--+++++++++++
    REV:    acca---------------ccuuuuugggcaaaagggggggg
	
	augguaaaaaaaaaaaaauaggggggccccuuucccccuucacugaauucguuggcgcugggggguuugggugggggggagauaaggccccuauaagggaguuuauauaaaaauuuuacggggccugcuuuuuuaacccgccagaggggggggaaaacggguuuuuccaccaa
	.((((...............((..(((((.(((((((((((...((((((.((......)).)))))).((((((..(((((..(((((((......(((((((......)))))))..)))))))...)))))..))))))...)))))))))))..))).))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig5223.771.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.01	MeanVal:	-0.0354915	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugcucucucagcugcagcggacguccucuuccucuu
            +++++------+++++++++++-++++++++++++++
            +++++||||||+++++++++++|++++++++++++++
    REV:    ggugg------uggcgucgucu-uagggggaggaggg
	
	cccagugacgaagcugauguacuccgacacgcacuccuggauggucuccuuggcgucgucagagaucuuggcgugcggcggaaguauccuccgcaugauccugaugacauuggcuaucggcauguacugguccugcucucucagcugcagcggacguccucuuccucuuccuccgggaggagggggauucugcugcgguggugga
	.((((((.((((((..((((.(((.(((((((......(((.....)))...)))).))).))).((..(((((((((.(((....))).))))))).))..))..))))..))).))).....))))))..(((((......(((((((((((.((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5223.789.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.01	MeanVal:	-0.0354915	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugcucucucagcugcagcggacguccucuuccucuu
            +++++------+++++++++++-++++++++++++++
            +++++||||||+++++++++++|++++++++++++++
    REV:    ggugg------uggcgucgucu-uagggggaggaggg
	
	guacuccgacacgcacuccuggauggucuccuuggcgucgucagagaucuuggcgugcggcggaaguauccuccgcaugauccugaugacauuggcuaucggcauguacugguccugcucucucagcugcagcggacguccucuuccucuuccuccgggaggagggggauucugcugcgguggugga
	((((.((((...((...((.(((.....)))..)).((((((((.((((.....((((((.(((....))).))))))))))))))))))....))..))))...)))).....(((((......(((((((((((.((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5223.795.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	1.094214	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacac--gcacuccuggauggucuccuuggcgucgucagagaucuuggcgugcggcgga
            +++--||+++--++--+++++++--------++++++++-++++-----++++++-+++
            +++----+++--++||+++++++---|||||++++++++|++++|||||++++++-+++
    REV:    cuggucauguacgg--cuaucgguua-----caguaguc-cuag-----uacgccuccu
	

>Contig5223.795.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-0.536975833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucucucagcugcagcggacguccucuuccucuu
            +++--++-++++++++++-++++++++++++++
            +++--++|++++++++++|++++++++++++++
    REV:    agguggu-ggcgucgucu-uagggggaggaggg
	
	cgacacgcacuccuggauggucuccuuggcgucgucagagaucuuggcgugcggcggaaguauccuccgcaugauccugaugacauuggcuaucggcauguacugguccugcucucucagcugcagcggacguccucuuccucuuccuccgggaggagggggauucugcugcgguggugga
	.(((..(((..((..(((((((........((((((((.((((.....((((((.(((....))).))))))))))))))))))...)))))))))..)))....)))....(((..((.((((((((((.((((((((((((((.....))))))))))))))))))))))))))..)))

##################################################

##################################################
>Contig5223.800.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	0.389819833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcacuccuggauggucuccuuggcgucgucagagaucuuggcgugcggcgga
            +++--++--+++++++--------++++++++-++++-----++++++-+++
            +++--++||+++++++---|||||++++++++|++++|||||++++++-+++
    REV:    uguacgg--cuaucgguua-----caguaguc-cuag-----uacgccuccu
	

>Contig5223.800.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.01	MeanVal:	-0.0354915	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugcucucucagcugcagcggacguccucuuccucuu
            +++++------+++++++++++-++++++++++++++
            +++++||||||+++++++++++|++++++++++++++
    REV:    ggugg------uggcgucgucu-uagggggaggaggg
	
	cgcacuccuggauggucuccuuggcgucgucagagaucuuggcgugcggcggaaguauccuccgcaugauccugaugacauuggcuaucggcauguacugguccugcucucucagcugcagcggacguccucuuccucuuccuccgggaggagggggauucugcugcgguggugga
	.(((..((..(((((((........((((((((.((((.....((((((.(((....))).))))))))))))))))))...)))))))))..))).......(((((......(((((((((((.((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5223.804.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.09	MeanVal:	-0.392159166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuca-gcugcagcggacguccucuuccucuu
            +++--|+++++++++++-++++++++++++++
            +++---+++++++++++|++++++++++++++
    REV:    aggugguggcgucgucu-uagggggaggaggg
	
	cuccuggauggucuccuuggcgucgucagagaucuuggcgugcggcggaaguauccuccgcaugauccugaugacauuggcuaucggcauguacugguccugcucucucagcugcagcggacguccucuuccucuuccuccgggaggagggggauucugcugcgguggugga
	..((.(((.....)))..)).((((((((.((((.....((((((.(((....))).))))))))))))))))))...(((.(((((......)))))...))).(((..(((((((((((.((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))...)))

##################################################

##################################################
>Contig5223.810.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauggucuccuuggcgucgucagagaucuuggcgugcggcgga
            +++++++--------++++++++-++++-----++++++-+++
            +++++++---|||||++++++++|++++|||||++++++-+++
    REV:    cuaucgguua-----caguaguc-cuag-----uacgccuccu
	

>Contig5223.810.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.01	MeanVal:	-0.0354915	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugcucucucagcugcagcggacguccucuuccucuu
            +++++------+++++++++++-++++++++++++++
            +++++||||||+++++++++++|++++++++++++++
    REV:    ggugg------uggcgucgucu-uagggggaggaggg
	
	gauggucuccuuggcgucgucagagaucuuggcgugcggcggaaguauccuccgcaugauccugaugacauuggcuaucggcauguacugguccugcucucucagcugcagcggacguccucuuccucuuccuccgggaggagggggauucugcugcgguggugga
	(((((((........((((((((.((((.....((((((.(((....))).))))))))))))))))))...)))))))..............(((((......(((((((((((.((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5223.824.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.09	MeanVal:	-0.392159166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuca-gcugcagcggacguccucuuccucuu
            +++--|+++++++++++-++++++++++++++
            +++---+++++++++++|++++++++++++++
    REV:    aggugguggcgucgucu-uagggggaggaggg
	
	cgucgucagagaucuuggcgugcggcggaaguauccuccgcaugauccugaugacauuggcuaucggcauguacugguccugcucucucagcugcagcggacguccucuuccucuuccuccgggaggagggggauucugcugcgguggugga
	.((((((((.((((.....((((((.(((....))).))))))))))))))))))...(((.(((((......)))))...))).(((..(((((((((((.((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))...)))

##################################################

##################################################
>Contig5223.834.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.09	MeanVal:	-0.392159166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuca-gcugcagcggacguccucuuccucuu
            +++--|+++++++++++-++++++++++++++
            +++---+++++++++++|++++++++++++++
    REV:    aggugguggcgucgucu-uagggggaggaggg
	
	gaucuuggcgugcggcggaaguauccuccgcaugauccugaugacauuggcuaucggcauguacugguccugcucucucagcugcagcggacguccucuuccucuuccuccgggaggagggggauucugcugcgguggugga
	.(((..(((((((((.(((....))).))))))).))..)))......(((.(((((......)))))...))).(((..(((((((((((.((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))...)))

##################################################

##################################################
>Contig5223.881.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.09	MeanVal:	-0.392159166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuca-gcugcagcggacguccucuuccucuu
            +++--|+++++++++++-++++++++++++++
            +++---+++++++++++|++++++++++++++
    REV:    aggugguggcgucgucu-uagggggaggaggg
	
	uggcuaucggcauguacugguccugcucucucagcugcagcggacguccucuuccucuuccuccgggaggagggggauucugcugcgguggugga
	.(((.(((((......)))))...))).(((..(((((((((((.((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))...)))

##################################################

##################################################
>Contig5223.888.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-0.536975833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucucucagcugcagcggacguccucuuccucuu
            +++--++-++++++++++-++++++++++++++
            +++--++|++++++++++|++++++++++++++
    REV:    agguggu-ggcgucgucu-uagggggaggaggg
	
	cggcauguacugguccugcucucucagcugcagcggacguccucuuccucuuccuccgggaggagggggauucugcugcgguggugga
	.(((........)))....(((..((.((((((((((.((((((((((((((.....))))))))))))))))))))))))))..)))

##################################################

##################################################
>Contig5223.888.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.01	MeanVal:	-0.0354915	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugcucucucagcugcagcggacguccucuuccucuu
            +++++------+++++++++++-++++++++++++++
            +++++||||||+++++++++++|++++++++++++++
    REV:    ggugg------uggcgucgucu-uagggggaggaggg
	
	cggcauguacugguccugcucucucagcugcagcggacguccucuuccucuuccuccgggaggagggggauucugcugcgguggugga
	(((......)))...(((((......(((((((((((.((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5223.906.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-0.536975833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucucucagcugcagcggacguccucuuccucuu
            +++--++-++++++++++-++++++++++++++
            +++--++|++++++++++|++++++++++++++
    REV:    agguggu-ggcgucgucu-uagggggaggaggg
	
	cucucucagcugcagcggacguccucuuccucuuccuccgggaggagggggauucugcugcgguggugga
	.(((..((.((((((((((.((((((((((((((.....))))))))))))))))))))))))))..)))

##################################################

##################################################
>Contig5253.436.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-0.3473675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugggguuauuaauguuguugcuggggggggccgcagga
            ++++--++++++++----++++++-++-++++---++++
            ++++-|++++++++||||++++++-++-++++|||++++
    REV:    aguca-aguaguua----aaugaugccgcccg---uccu
	
	guuggagucgucaucuccaccgucuuucuuguaacgggggucaacggaggaauugggguuauuaauguuguugcuggggggggccgcaggauuaaaaaaauaauuuuccugcccgccguaguaaauugaugaacugaacccauuacaauuauucucuggaggaggaguggaguugggguauccgugagcuccggcugcauugggaggggggaagauggacccaaa
	.((((..(((((.(((((.((.((((...((((.(((((.((.(((((....((((..((((((((....((((((.((.((((...((((...............)))))))).)).)))))))))))))).)))).((((...((....(((((.....))))).))....))))...))))))).)))))..))))..))))))))))).)))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig5324.438.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	2.354057	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuugggggcgcauuagguuc--cuugggaggacggccucuaccccuuguagugacagc
            ++--+++++++++++++++-||+++-----+++-+++++-++----++-++-++++++
            ++--+++++++++++++++---+++---||+++-+++++-++----++-++|++++++
    REV:    aggucuucgcgugguuuagcaagagagg--cugguggaguuguccuacuuc-cugucg
	
	cuuucgaggucucccucuuggccuuccacugggggcaggcuucgaagacuuugggggcgcauuagguuccuugggaggacggccucuaccccuuguagugacagcaguagcagcagugcugcucagagguggugguggugguugugcugaugaauccuuggguuuaggaggccuuccacggccacgcuuaggaggaggacccucggggccugguuucgaguaguuguucuucgagaacaccagcucaccgcuguccuucauccuguugagguggucggagagaacgauuuggugcgcuucuggaa
	.((((((((((((((((.(((....)))..))))).)))))))))))..((..(((((((((((((((.(((.....(((.(((((.((....((.((.((((((...((((((...))))))..(((.(((((...(((((((((((..((((((....))))))...))).....)))))))).(((.((((((.(((.((((..((...))..))))..))).)))))))))..))))).)))...)))))))).))....)).))))).)))...)))...)))))))))))))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig5364.664.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	1.134567	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucgaggaugaagaa-uccgggcuucucg-acggcuaaagccaaaccguuga----ggc
            +++++-++++--++-|++++++++++++-|++++-----+++--+++++++-||||+++
            +++++-++++--++--++++++++++++--++++--|||+++||+++++++-----+++
    REV:    cggcugcuacaguucgaggcucgaagggagugccug---cgg--uggcagugauuaccg
	
	acuggaaacggacauccugcuuggggacguuguagucgaggaugaagaauccgggcuucucgacggcuaaagccaaaccguugaggcuggggccauuagugacgguggcguccgugagggaagcucggagcuugacaucgucggcg
	.(((....)))...((((.....)))).......(((((.((((..((.((((((((((((.((((.....(((..(((((((.(((....))).....))))))))))..))))..))))))))))))..))..)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig5364.669.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	1.134567	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucgaggaugaagaa-uccgggcuucucg-acggcuaaagccaaaccguuga----ggc
            +++++-++++--++-|++++++++++++-|++++-----+++--+++++++-||||+++
            +++++-++++--++--++++++++++++--++++--|||+++||+++++++-----+++
    REV:    cggcugcuacaguucgaggcucgaagggagugccug---cgg--uggcagugauuaccg
	
	aaacggacauccugcuuggggacguuguagucgaggaugaagaauccgggcuucucgacggcuaaagccaaaccguugaggcuggggccauuagugacgguggcguccgugagggaagcucggagcuugacaucgucggcg
	.((((....(((.....)))..))))...(((((.((((..((.((((((((((((.((((.....(((..(((((((.(((....))).....))))))))))..))))..))))))))))))..))..)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig5364.673.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	1.134567	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucgaggaugaagaa-uccgggcuucucg-acggcuaaagccaaaccguuga----ggc
            +++++-++++--++-|++++++++++++-|++++-----+++--+++++++-||||+++
            +++++-++++--++--++++++++++++--++++--|||+++||+++++++-----+++
    REV:    cggcugcuacaguucgaggcucgaagggagugccug---cgg--uggcagugauuaccg
	
	ggacauccugcuuggggacguuguagucgaggaugaagaauccgggcuucucgacggcuaaagccaaaccguugaggcuggggccauuagugacgguggcguccgugagggaagcucggagcuugacaucgucggcg
	.(((.((((.....)))).)))...(((((.((((..((.((((((((((((.((((.....(((..(((((((.(((....))).....))))))))))..))))..))))))))))))..))..)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig5364.677.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	1.134567	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucgaggaugaagaa-uccgggcuucucg-acggcuaaagccaaaccguuga----ggc
            +++++-++++--++-|++++++++++++-|++++-----+++--+++++++-||||+++
            +++++-++++--++--++++++++++++--++++--|||+++||+++++++-----+++
    REV:    cggcugcuacaguucgaggcucgaagggagugccug---cgg--uggcagugauuaccg
	
	auccugcuuggggacguuguagucgaggaugaagaauccgggcuucucgacggcuaaagccaaaccguugaggcuggggccauuagugacgguggcguccgugagggaagcucggagcuugacaucgucggcg
	.((((.....)))).......(((((.((((..((.((((((((((((.((((.....(((..(((((((.(((....))).....))))))))))..))))..))))))))))))..))..)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig5364.680.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	1.134567	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucgaggaugaagaa-uccgggcuucucg-acggcuaaagccaaaccguuga----ggc
            +++++-++++--++-|++++++++++++-|++++-----+++--+++++++-||||+++
            +++++-++++--++--++++++++++++--++++--|||+++||+++++++-----+++
    REV:    cggcugcuacaguucgaggcucgaagggagugccug---cgg--uggcagugauuaccg
	
	cugcuuggggacguuguagucgaggaugaagaauccgggcuucucgacggcuaaagccaaaccguugaggcuggggccauuagugacgguggcguccgugagggaagcucggagcuugacaucgucggcg
	.(((.((....))..)))(((((.((((..((.((((((((((((.((((.....(((..(((((((.(((....))).....))))))))))..))))..))))))))))))..))..)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig5364.686.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	1.134567	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucgaggaugaagaa-uccgggcuucucg-acggcuaaagccaaaccguuga----ggc
            +++++-++++--++-|++++++++++++-|++++-----+++--+++++++-||||+++
            +++++-++++--++--++++++++++++--++++--|||+++||+++++++-----+++
    REV:    cggcugcuacaguucgaggcucgaagggagugccug---cgg--uggcagugauuaccg
	
	ggggacguuguagucgaggaugaagaauccgggcuucucgacggcuaaagccaaaccguugaggcuggggccauuagugacgguggcguccgugagggaagcucggagcuugacaucgucggcg
	............(((((.((((..((.((((((((((((.((((.....(((..(((((((.(((....))).....))))))))))..))))..))))))))))))..))..)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig5364.697.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	1.134567	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucgaggaugaagaa-uccgggcuucucg-acggcuaaagccaaaccguuga----ggc
            +++++-++++--++-|++++++++++++-|++++-----+++--+++++++-||||+++
            +++++-++++--++--++++++++++++--++++--|||+++||+++++++-----+++
    REV:    cggcugcuacaguucgaggcucgaagggagugccug---cgg--uggcagugauuaccg
	
	agucgaggaugaagaauccgggcuucucgacggcuaaagccaaaccguugaggcuggggccauuagugacgguggcguccgugagggaagcucggagcuugacaucgucggcg
	.(((((.((((..((.((((((((((((.((((.....(((..(((((((.(((....))).....))))))))))..))))..))))))))))))..))..)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig5364.704.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	0.261829	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugaagaa-uccgggcuucucg-acggcuaaagccaaaccguuga----ggc
            ++++--++-|++++++++++++-|++++-----+++--+++++++-||||+++
            ++++--++--++++++++++++--++++--|||+++||+++++++-----+++
    REV:    cuacaguucgaggcucgaagggagugccug---cgg--uggcagugauuaccg
	
	gaugaagaauccgggcuucucgacggcuaaagccaaaccguugaggcuggggccauuagugacgguggcguccgugagggaagcucggagcuugacaucg
	((((..((.((((((((((((.((((.....(((..(((((((.(((....))).....))))))))))..))))..))))))))))))..))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig5381.500.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0.0759383333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaccuucugaacuugaaccaguugauacuccugcuaccaaccc--cuccau--------------cuuccuccuccuccac
            ++++++----------++++++---+++-++++-++++++-+++-||++++--||||||||||||||+++++-++++++++++
            ++++++||||||||||++++++|||+++|++++|++++++|+++---++++----------------+++++|++++++++++
    REV:    cuuugg----------uuuggu---uua-gagg-uggugg-uggacagaggaaauauaggaaagaguggagg-ggaggaggug
	
	gaaaccuucugaacuugaaccaguugauacuccugcuaccaaccccuccaucuuccuccuccuccacaucuuuuugaagcuuuugauaauuggagagcauccuccugggcaucagcaacuccauugugaaugaaaauaaugaguggaggaggggaggugagaaaggauauaaaggagacagguggugguggagauuugguuugguuuc
	((((((..........((((((...(((.((((.((((((.(((.((((..(((((.((((((((((...........(((..((......((((......))))....))..))).....((((((........)))))).)))))))))))))))................))))...))))))))))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig5381.510.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.195708666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaacuugaaccaguugauacuccugcuaccaaccc--cuccau--------------cuuccuccuccuccac
            ++++-+++++++---+++-++++-++++++-+++-||++++--||||||||||||||+++++-++++++++++
            ++++|+++++++|||+++|++++|++++++|+++---++++----------------+++++|++++++++++
    REV:    uuug-guuuggu---uua-gagg-uggugg-uggacagaggaaauauaggaaagaguggagg-ggaggaggug
	
	gaacuugaaccaguugauacuccugcuaccaaccccuccaucuuccuccuccuccacaucuuuuugaagcuuuugauaauuggagagcauccuccugggcaucagcaacuccauugugaaugaaaauaaugaguggaggaggggaggugagaaaggauauaaaggagacagguggugguggagauuugguuugguuuc
	((((.(((((((...(((.((((.((((((.(((.((((..(((((.((((((((((...........(((..((......((((......))))....))..))).....((((((........)))))).)))))))))))))))................))))...))))))))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5381.513.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.0844713333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugaaccaguugauacuccugcuaccaaccc--cuccau--------------cuuccuccuccuccac
            ++++++++---+++-++++-++++++-+++-||++++--||||||||||||||+++++-++++++++++
            ++++++++|||+++|++++|++++++|+++---++++----------------+++++|++++++++++
    REV:    gguuuggu---uua-gagg-uggugg-uggacagaggaaauauaggaaagaguggagg-ggaggaggug
	
	cuugaaccaguugauacuccugcuaccaaccccuccaucuuccuccuccuccacaucuuuuugaagcuuuugauaauuggagagcauccuccugggcaucagcaacuccauugugaaugaaaauaaugaguggaggaggggaggugagaaaggauauaaaggagacagguggugguggagauuugguuuggu
	.((((((((...(((.((((.((((((.(((.((((..(((((.((((((((((...........(((..((......((((......))))....))..))).....((((((........)))))).)))))))))))))))................))))...)))))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5533.327.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	6.972839	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguu
            ++++++++-++++++------------++++-++++++---++++++++-+++
            ++++++++-++++++||||||||||||++++-++++++--|++++++++-+++
    REV:    ggaggaguggguuuu------------aacauauagggag-ucccccccucaa
	
	cguguuugcaaccccauuggucaaaacacacaccaucuguuucuccguccuucaucaucuucucuccaucuacggcuacggaggugaagaccaucagagugagaaacaccacaacgcacaaaaauguaacaggccuggucaucuucuucuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguuucucaaacucccccccugagggauauacaauuuugggugaggagguuuuccccccacccccggggguggggggcccaaaaugccggugucuuuuuguguu
	.((((((...(((.....)))..))))))........((((((((..((........((((((((((............))))).)))))......))..)))))))).......((((((((.......((((((((.(((......((((((((.((((((............((((.((((((...((((((((.(((.....))).))))))))..)))))).)))))))))).))))))))....((((((((((....))))))))))......))))))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5533.327.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	6.972839	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguu
            ++++++++-++++++------------++++-++++++---++++++++-+++
            ++++++++-++++++||||||||||||++++-++++++--|++++++++-+++
    REV:    ggaggaguggguuuu------------aacauauagggag-ucccccccucaa
	
	cguguuugcaaccccauuggucaaaacacacaccaucuguuucuccguccuucaucaucuucucuccaucuacggcuacggaggugaagaccaucagagugagaaacaccacaacgcacaaaaauguaacaggccuggucaucuucuucuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguuucucaaacucccccccugagggauauacaauuuugggugaggagguuuuccccccacccccggggguggggggcccaaaaugccggugucuuuuuguguu
	.((((((...(((.....)))..))))))........(((((((.((..((......((((((((((............))))).))))).....))..))))))))).......((((((((.......((((((((.(((......((((((((.((((((............((((.((((((...((((((((.(((.....))).))))))))..)))))).)))))))))).))))))))....((((((((((....))))))))))......))))))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5533.343.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	6.972839	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguu
            ++++++++-++++++------------++++-++++++---++++++++-+++
            ++++++++-++++++||||||||||||++++-++++++--|++++++++-+++
    REV:    ggaggaguggguuuu------------aacauauagggag-ucccccccucaa
	
	uuggucaaaacacacaccaucuguuucuccguccuucaucaucuucucuccaucuacggcuacggaggugaagaccaucagagugagaaacaccacaacgcacaaaaauguaacaggccuggucaucuucuucuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguuucucaaacucccccccugagggauauacaauuuugggugaggagguuuuccccccacccccggggguggggggcccaaaaugccggugucuuuuuguguu
	.((((..........))))..((((((((..((........((((((((((............))))).)))))......))..)))))))).......((((((((.......((((((((.(((......((((((((.((((((............((((.((((((...((((((((.(((.....))).))))))))..)))))).)))))))))).))))))))....((((((((((....))))))))))......))))))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5533.343.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	6.972839	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguu
            ++++++++-++++++------------++++-++++++---++++++++-+++
            ++++++++-++++++||||||||||||++++-++++++--|++++++++-+++
    REV:    ggaggaguggguuuu------------aacauauagggag-ucccccccucaa
	
	uuggucaaaacacacaccaucuguuucuccguccuucaucaucuucucuccaucuacggcuacggaggugaagaccaucagagugagaaacaccacaacgcacaaaaauguaacaggccuggucaucuucuucuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguuucucaaacucccccccugagggauauacaauuuugggugaggagguuuuccccccacccccggggguggggggcccaaaaugccggugucuuuuuguguu
	.((((..........))))..(((((((.((..((......((((((((((............))))).))))).....))..))))))))).......((((((((.......((((((((.(((......((((((((.((((((............((((.((((((...((((((((.(((.....))).))))))))..)))))).)))))))))).))))))))....((((((((((....))))))))))......))))))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5533.363.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	6.972839	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguu
            ++++++++-++++++------------++++-++++++---++++++++-+++
            ++++++++-++++++||||||||||||++++-++++++--|++++++++-+++
    REV:    ggaggaguggguuuu------------aacauauagggag-ucccccccucaa
	
	cuguuucuccguccuucaucaucuucucuccaucuacggcuacggaggugaagaccaucagagugagaaacaccacaacgcacaaaaauguaacaggccuggucaucuucuucuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguuucucaaacucccccccugagggauauacaauuuugggugaggagguuuuccccccacccccggggguggggggcccaaaaugccggugucuuuuuguguu
	.((((((((..((........((((((((((............))))).)))))......))..)))))))).......((((((((.......((((((((.(((......((((((((.((((((............((((.((((((...((((((((.(((.....))).))))))))..)))))).)))))))))).))))))))....((((((((((....))))))))))......))))))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5533.363.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	6.972839	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguu
            ++++++++-++++++------------++++-++++++---++++++++-+++
            ++++++++-++++++||||||||||||++++-++++++--|++++++++-+++
    REV:    ggaggaguggguuuu------------aacauauagggag-ucccccccucaa
	
	cuguuucuccguccuucaucaucuucucuccaucuacggcuacggaggugaagaccaucagagugagaaacaccacaacgcacaaaaauguaacaggccuggucaucuucuucuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguuucucaaacucccccccugagggauauacaauuuugggugaggagguuuuccccccacccccggggguggggggcccaaaaugccggugucuuuuuguguu
	.(((((((.((..((......((((((((((............))))).))))).....))..))))))))).......((((((((.......((((((((.(((......((((((((.((((((............((((.((((((...((((((((.(((.....))).))))))))..)))))).)))))))))).))))))))....((((((((((....))))))))))......))))))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5533.383.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	6.972839	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguu
            ++++++++-++++++------------++++-++++++---++++++++-+++
            ++++++++-++++++||||||||||||++++-++++++--|++++++++-+++
    REV:    ggaggaguggguuuu------------aacauauagggag-ucccccccucaa
	
	aucuucucuccaucuacggcuacggaggugaagaccaucagagugagaaacaccacaacgcacaaaaauguaacaggccuggucaucuucuucuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguuucucaaacucccccccugagggauauacaauuuugggugaggagguuuuccccccacccccggggguggggggcccaaaaugccggugucuuuuuguguu
	.((((((((((............))))).)))))........(((........)))...((((((((.......((((((((.(((......((((((((.((((((............((((.((((((...((((((((.(((.....))).))))))))..)))))).)))))))))).))))))))....((((((((((....))))))))))......))))))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5533.388.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	6.972839	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguu
            ++++++++-++++++------------++++-++++++---++++++++-+++
            ++++++++-++++++||||||||||||++++-++++++--|++++++++-+++
    REV:    ggaggaguggguuuu------------aacauauagggag-ucccccccucaa
	
	cucuccaucuacggcuacggaggugaagaccaucagagugagaaacaccacaacgcacaaaaauguaacaggccuggucaucuucuucuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguuucucaaacucccccccugagggauauacaauuuugggugaggagguuuuccccccacccccggggguggggggcccaaaaugccggugucuuuuuguguu
	.(((.(((((.((....)).))))).)))........(((........)))...((((((((.......((((((((.(((......((((((((.((((((............((((.((((((...((((((((.(((.....))).))))))))..)))))).)))))))))).))))))))....((((((((((....))))))))))......))))))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5533.392.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	6.972839	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguu
            ++++++++-++++++------------++++-++++++---++++++++-+++
            ++++++++-++++++||||||||||||++++-++++++--|++++++++-+++
    REV:    ggaggaguggguuuu------------aacauauagggag-ucccccccucaa
	
	ccaucuacggcuacggaggugaagaccaucagagugagaaacaccacaacgcacaaaaauguaacaggccuggucaucuucuucuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguuucucaaacucccccccugagggauauacaauuuugggugaggagguuuuccccccacccccggggguggggggcccaaaaugccggugucuuuuuguguu
	.(((((.((....)).)))))............(((........)))...((((((((.......((((((((.(((......((((((((.((((((............((((.((((((...((((((((.(((.....))).))))))))..)))))).)))))))))).))))))))....((((((((((....))))))))))......))))))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5533.405.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	6.972839	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguu
            ++++++++-++++++------------++++-++++++---++++++++-+++
            ++++++++-++++++||||||||||||++++-++++++--|++++++++-+++
    REV:    ggaggaguggguuuu------------aacauauagggag-ucccccccucaa
	
	cggaggugaagaccaucagagugagaaacaccacaacgcacaaaaauguaacaggccuggucaucuucuucuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguuucucaaacucccccccugagggauauacaauuuugggugaggagguuuuccccccacccccggggguggggggcccaaaaugccggugucuuuuuguguuacccc
	.((.((((............(((........)))...((((((((.......((((((((.(((......((((((((.((((((............((((.((((((...((((((((.(((.....))).))))))))..)))))).)))))))))).))))))))....((((((((((....))))))))))......))))))).))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig5533.408.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	6.972839	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguu
            ++++++++-++++++------------++++-++++++---++++++++-+++
            ++++++++-++++++||||||||||||++++-++++++--|++++++++-+++
    REV:    ggaggaguggguuuu------------aacauauagggag-ucccccccucaa
	
	aggugaagaccaucagagugagaaacaccacaacgcacaaaaauguaacaggccuggucaucuucuucuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguuucucaaacucccccccugagggauauacaauuuugggugaggagguuuuccccccacccccggggguggggggcccaaaaugccggugucuuuuuguguuaccc
	.((((............(((........)))...((((((((.......((((((((.(((......((((((((.((((((............((((.((((((...((((((((.(((.....))).))))))))..)))))).)))))))))).))))))))....((((((((((....))))))))))......))))))).)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5533.408.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	6.972839	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguu
            ++++++++-++++++------------++++-++++++---++++++++-+++
            ++++++++-++++++||||||||||||++++-++++++--|++++++++-+++
    REV:    ggaggaguggguuuu------------aacauauagggag-ucccccccucaa
	
	aggugaagaccaucagagugagaaacaccacaacgcacaaaaauguaacaggccuggucaucuucuucuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguuucucaaacucccccccugagggauauacaauuuugggugaggagguuuuccccccacccccggggguggggggcccaaaaugccggugucuuuuuguguuaccc
	.((((.....(((....))).....)))).....((((((((.......((((((((.(((......((((((((.((((((............((((.((((((...((((((((.(((.....))).))))))))..)))))).)))))))))).))))))))....((((((((((....))))))))))......))))))).)))))))))))).....

##################################################

##################################################
>Contig5533.424.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	6.972839	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguu
            ++++++++-++++++------------++++-++++++---++++++++-+++
            ++++++++-++++++||||||||||||++++-++++++--|++++++++-+++
    REV:    ggaggaguggguuuu------------aacauauagggag-ucccccccucaa
	
	agugagaaacaccacaacgcacaaaaauguaacaggccuggucaucuucuucuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguuucucaaacucccccccugagggauauacaauuuugggugaggagguuuuccccccacccccggggguggggggcccaaaaugccggugucuuuuuguguu
	.(((........)))...((((((((.......((((((((.(((......((((((((.((((((............((((.((((((...((((((((.(((.....))).))))))))..)))))).)))))))))).))))))))....((((((((((....))))))))))......))))))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5533.441.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	6.972839	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguu
            ++++++++-++++++------------++++-++++++---++++++++-+++
            ++++++++-++++++||||||||||||++++-++++++--|++++++++-+++
    REV:    ggaggaguggguuuu------------aacauauagggag-ucccccccucaa
	
	cgcacaaaaauguaacaggccuggucaucuucuucuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguuucucaaacucccccccugagggauauacaauuuugggugaggagguuuuccccccacccccggggguggggggcccaaaaugccggugucuuuuuguguu
	.((((((((.......((((((((.(((......((((((((.((((((............((((.((((((...((((((((.(((.....))).))))))))..)))))).)))))))))).))))))))....((((((((((....))))))))))......))))))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5533.452.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	6.972839	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguu
            ++++++++-++++++------------++++-++++++---++++++++-+++
            ++++++++-++++++||||||||||||++++-++++++--|++++++++-+++
    REV:    ggaggaguggguuuu------------aacauauagggag-ucccccccucaa
	
	guaacaggccuggucaucuucuucuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguuucucaaacucccccccugagggauauacaauuuugggugaggagguuuuccccccacccccggggguggggggcccaaaaugccggugucuuuuuguguuacc
	(((((((((((((.(((......((((((((.((((((............((((.((((((...((((((((.(((.....))).))))))))..)))))).)))))))))).))))))))....((((((((((....))))))))))......))))))).))))......))))).

##################################################

##################################################
>Contig5533.456.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	6.972839	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguu
            ++++++++-++++++------------++++-++++++---++++++++-+++
            ++++++++-++++++||||||||||||++++-++++++--|++++++++-+++
    REV:    ggaggaguggguuuu------------aacauauagggag-ucccccccucaa
	
	caggccuggucaucuucuucuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguuucucaaacucccccccugagggauauacaauuuugggugaggagguuuuccccccacccccggggguggggggcccaaaaugccggugucuu
	.((((((((.(((......((((((((.((((((............((((.((((((...((((((((.(((.....))).))))))))..)))))).)))))))))).))))))))....((((((((((....))))))))))......))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig5533.474.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	6.972839	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguu
            ++++++++-++++++------------++++-++++++---++++++++-+++
            ++++++++-++++++||||||||||||++++-++++++--|++++++++-+++
    REV:    ggaggaguggguuuu------------aacauauagggag-ucccccccucaa
	
	ucuucuucagucgagaguaugcuaauuuuuguuuauccccgaagggggggcguuucucaaacucccccccugagggauauacaauuuugggugaggagguuuuccccccacccccggggguggggggcccaaaaugccggugucuuuuuguguuaccc
	.((((((((.((((((............((((.((((((...((((((((.(((.....))).))))))))..)))))).)))))))))).))))))))....((((((((((....))))))))))...........((((...........)))).

##################################################

##################################################
>Contig5541.765.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.00657449999999986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggaaac----cccgcggggaaaaaaaaaaaaacc
            +++++++++++-||||++++-+++++-----------+++
            +++++++++++-----++++-+++++|||||||||||+++
    REV:    ccccccccuuuuuagagggccccccu-----------ugg
	
	gcccccaaaaggcccggaacccuaaaaaaggcccgguuggggggguuuuuuccaaagccccccccccccggagagaccccaaaaaaaacggccccccaaucaaaaggggggggaaaccccgcggggaaaaaaaaaaaaaccgguggguuccccccgggagauuuuucccccccccgcccggucauuaggaaaaaagggccccccucuuuuucucuccuggggggaagggggggggg
	.(((((....(((((.....(((((.......((((..(((((((((((....)))))))))))...))))...((((...........((....))........(((((((((((.((((.(((((...........(((....)))))))).)))).....))))))))))).....)))).)))))......))))).((((((((..(((....)))..)))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig5541.774.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.00657449999999986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggaaac----cccgcggggaaaaaaaaaaaaacc
            +++++++++++-||||++++-+++++-----------+++
            +++++++++++-----++++-+++++|||||||||||+++
    REV:    ccccccccuuuuuagagggccccccu-----------ugg
	
	aggcccggaacccuaaaaaaggcccgguuggggggguuuuuuccaaagccccccccccccggagagaccccaaaaaaaacggccccccaaucaaaaggggggggaaaccccgcggggaaaaaaaaaaaaaccgguggguuccccccgggagauuuuucccccccccgcccggucauuaggaaaaaagggccccccucuuuuucucuccuggggggaagggggggggg
	.(((((.....(((((.......((((..(((((((((((....)))))))))))...))))...((((...........((....))........(((((((((((.((((.(((((...........(((....)))))))).)))).....))))))))))).....)))).)))))......)))))(((((((((((((((.....))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5541.774.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.00657449999999986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggaaac----cccgcggggaaaaaaaaaaaaacc
            +++++++++++-||||++++-+++++-----------+++
            +++++++++++-----++++-+++++|||||||||||+++
    REV:    ccccccccuuuuuagagggccccccu-----------ugg
	
	aggcccggaacccuaaaaaaggcccgguuggggggguuuuuuccaaagccccccccccccggagagaccccaaaaaaaacggccccccaaucaaaaggggggggaaaccccgcggggaaaaaaaaaaaaaccgguggguuccccccgggagauuuuucccccccccgcccggucauuaggaaaaaagggccccccucuuuuucucuccuggggggaagggggggggg
	.(((((.....(((((.......((((..(((((((((((....)))))))))))...))))...((((...........((....))........(((((((((((.((((.(((((...........(((....)))))))).)))).....))))))))))).....)))).)))))......)))))(((((((..((((((.....))))))..))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5541.783.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.00657449999999986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggaaac----cccgcggggaaaaaaaaaaaaacc
            +++++++++++-||||++++-+++++-----------+++
            +++++++++++-----++++-+++++|||||||||||+++
    REV:    ccccccccuuuuuagagggccccccu-----------ugg
	
	acccuaaaaaaggcccgguuggggggguuuuuuccaaagccccccccccccggagagaccccaaaaaaaacggccccccaaucaaaaggggggggaaaccccgcggggaaaaaaaaaaaaaccgguggguuccccccgggagauuuuucccccccccgcccggucauuaggaaaaaagggccccccucuuuuucucuccuggggggaaggggggggg
	.((((.........((((..(((((((((((....)))))))))))...))))...((((...........((....))........(((((((((((.((((.(((((...........(((....)))))))).)))).....))))))))))).....))))...........))))(((((((((((..(((....)))..))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5541.807.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.00657449999999986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggaaac----cccgcggggaaaaaaaaaaaaacc
            +++++++++++-||||++++-+++++-----------+++
            +++++++++++-----++++-+++++|||||||||||+++
    REV:    ccccccccuuuuuagagggccccccu-----------ugg
	
	ggguuuuuuccaaagccccccccccccggagagaccccaaaaaaaacggccccccaaucaaaaggggggggaaaccccgcggggaaaaaaaaaaaaaccgguggguuccccccgggagauuuuucccccccccgcccggucauuaggaaaaaagggccccccucuuuuucucuccuggggggaagggggggggg
	(((((((....)))))))(((((((((((.......))...........((((((........(((((((((((.((((.(((((...........(((....)))))))).)))).....))))))))))).....((.....(((((((.((((...)))).)))))))..)).))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5541.840.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.00657449999999986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggaaac----cccgcggggaaaaaaaaaaaaacc
            +++++++++++-||||++++-+++++-----------+++
            +++++++++++-----++++-+++++|||||||||||+++
    REV:    ccccccccuuuuuagagggccccccu-----------ugg
	
	accccaaaaaaaacggccccccaaucaaaaggggggggaaaccccgcggggaaaaaaaaaaaaaccgguggguuccccccgggagauuuuucccccccccgcccggucauuaggaaaaaagggccccccucuuuuucucuccuggggggaagggggggggg
	.((((.........(((((...........(((((((((((.((((.(((((...........(((....)))))))).)))).....)))))))))))...((........))......)))))(((((((((..(((....)))..)))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig5541.855.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.00657449999999986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggaaac----cccgcggggaaaaaaaaaaaaacc
            +++++++++++-||||++++-+++++-----------+++
            +++++++++++-----++++-+++++|||||||||||+++
    REV:    ccccccccuuuuuagagggccccccu-----------ugg
	
	gccccccaaucaaaaggggggggaaaccccgcggggaaaaaaaaaaaaaccgguggguuccccccgggagauuuuucccccccccgcccggucauuaggaaaaaagggccccccucuuuuucucuccuggggggaaggggggggggguuuuuuuuuuaaaaaacccaccccuagggagaaauauaaucuaauuaauuuugggggggaggggggg
	.((((((........(((((((((((.((((.(((((...........(((....)))))))).)))).....)))))))))))..............(((((((((((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))))......(((.(((((((..(((.......)))..))).....))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig5541.855.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.00657449999999986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggaaac----cccgcggggaaaaaaaaaaaaacc
            +++++++++++-||||++++-+++++-----------+++
            +++++++++++-----++++-+++++|||||||||||+++
    REV:    ccccccccuuuuuagagggccccccu-----------ugg
	
	gccccccaaucaaaaggggggggaaaccccgcggggaaaaaaaaaaaaaccgguggguuccccccgggagauuuuucccccccccgcccggucauuaggaaaaaagggccccccucuuuuucucuccuggggggaaggggggggggguuuuuuuuuuaaaaaacccaccccuagggagaaauauaaucuaauuaauuuugggggggaggggggg
	.((((((........(((((((((((.((((.(((((...........(((....)))))))).)))).....)))))))))))..............(((((((..((((((((((((((((((.....))))))))))))))))))..)))))))......(((.(((((((..(((.......)))..))).....))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig5541.856.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.00657449999999986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggaaac----cccgcggggaaaaaaaaaaaaacc
            +++++++++++-||||++++-+++++-----------+++
            +++++++++++-----++++-+++++|||||||||||+++
    REV:    ccccccccuuuuuagagggccccccu-----------ugg
	
	ccccccaaucaaaaggggggggaaaccccgcggggaaaaaaaaaaaaaccgguggguuccccccgggagauuuuucccccccccgcccggucauuaggaaaaaagggccccccucuuuuucucuccuggggggaagggggggggg
	.(((((........(((((((((((.((((.(((((...........(((....)))))))).)))).....))))))))))).((((..((.....)).....))))..((((((((..(((....)))..)))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig5541.869.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.00657449999999986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggaaac----cccgcggggaaaaaaaaaaaaacc
            +++++++++++-||||++++-+++++-----------+++
            +++++++++++-----++++-+++++|||||||||||+++
    REV:    ccccccccuuuuuagagggccccccu-----------ugg
	
	aggggggggaaaccccgcggggaaaaaaaaaaaaaccgguggguuccccccgggagauuuuucccccccccgcccggucauuaggaaaaaagggccccccucuuuuucucuccuggggggaagggggggggg
	.(((((((((((.((((.(((((...........(((....)))))))).)))).....))))))))))).((((..((.....)).....))))((((((((((((((((....)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5543.878.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-3.42976	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggggag-------agggggggggguuuu
            +++++++-|||||||+++++++++++++++
            +++++++--------+++++++++++++++
    REV:    aaucuuuaaggagaguucccccccccaaaa
	
	uuuggggagagggggggggguuuuuuuuaaaaacccccccccuugagaggaauuucuaauuuuuguggggggggggggguucuccccccccccaggcggugggggggggugggcaaagccggcgcccccc
	.(((((((.(((((((((((((((.....)))))))))))))))........)))))))......(((((((((((((...))))))))))))).......((((((.((.(((...))).)).))))))

##################################################

##################################################
>Contig5564.881.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auccuaaucgu-----cuccuucuucacauuca--cgucgu-ucuuaaucgu-gacagcc
            +++++---+++|||||+++++++++++++-++-||++++++|+++++--+++|+++-+++
            +++++--|+++-----+++++++++++++-++---++++++-+++++||+++-+++-+++
    REV:    ugggaau-gcgacgacgaggaggaggugucggcgggcggcaugggau--gcagcuggugg
	
	gauccuaaucgucuccuucuucacauucacgucguucuuaaucgugacagccuucugguggucgacguaggguacggcgggcggcuguggaggaggagcagcagcguaagggua
	.(((((...((((((((((((((((.((.(((((((((((..((((((.(((....))).))).)))))))).))))))...)).))))))))))))).....)))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig5564.881.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auccuaaucgu-----cuccuucuucacauuca--cgucgu-ucuuaaucgugacagcc
            +++++---+++|||||+++++++++++++-++-||++++++|+++++----++++-+++
            +++++--|+++-----+++++++++++++-++---++++++-+++++---|++++-+++
    REV:    ugggaau-gcgacgacgaggaggaggugucggcgggcggcaugggaugca-gcuggugg
	
	gauccuaaucgucuccuucuucacauucacgucguucuuaaucgugacagccuucugguggucgacguaggguacggcgggcggcuguggaggaggagcagcagcguaagggua
	.(((((...((((((((((((((((.((.(((((((((((....((((.(((....))).))))...))))).))))))...)).))))))))))))).....)))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig5589.597.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	-1.84262866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcucgccauuucuucacgcuuccuga---gagucc---gaucg
            +++++++++++----+++-++---++++|||++++--|||+++++
            +++++++++++-|||+++|++--|++++---++++-----+++++
    REV:    ggcgagcggugu---agu-cgua-gacuagccucacaguuuuagc
	
	gccgcucgccauuucuucacgcuuccugagaguccgaucgaaauucgauuuugacacuccgaucagaugcugauguggcgagcgga
	.(((((((((((....(((.((...((((((((..(((((.....))))).....))))...))))..))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5635.386.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	0.995083	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auggaggauggggugaggggugagg-cugaggcugaguugguucuu
            ++++++++-++++-+++++-+++++|++----++-----+++++++
            ++++++++|++++-+++++-+++++-++---|++-----+++++++
    REV:    uaucuccu-cuccucuuuugacuccugagua-gaguaguucaagga
	
	gagauggaggauggggugaggggugaggcugaggcugaguugguucuuuggaaggaacuugaugagaugaguccucaguuuucuccucuccucuaugua
	...((((((((.((((.(((((.(((((((....((.....(((((((....))))))).....))...)).))))).))))).))))))))))))...

##################################################

##################################################
>Contig5635.388.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	0.995083	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auggaggauggggugaggggugagg-cugaggcugaguugguucuu
            ++++++++-++++-+++++-+++++|++----++-----+++++++
            ++++++++|++++-+++++-+++++-++---|++-----+++++++
    REV:    uaucuccu-cuccucuuuugacuccugagua-gaguaguucaagga
	
	gauggaggauggggugaggggugaggcugaggcugaguugguucuuuggaaggaacuugaugagaugaguccucaguuuucuccucuccucuaug
	.((((((((.((((.(((((.(((((((....((.....(((((((....))))))).....))...)).))))).))))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5635.398.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.613936333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggugaggggugaggcugagg-cugaguu------gguucuu
            ++++-++++++-++++++++++|++--+++||||||+++++++
            ++++-++++++|++++++++++-++-|+++------+++++++
    REV:    cuccucuccuc-uuuugacuccugag-uagaguaguucaagga
	
	ggggugaggggugaggcugaggcugaguugguucuuuggaaggaacuugaugagaugaguccucaguuuucuccucuccucu
	((((.((((((.((((((((((((..((((((((((....)))))))......))).)).)))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig5640.1033.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	1.99683	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggcgucgcugaaagagaggguuuug---ggaggcgua---agu-gcggcggcaguagcagcuuc-gauggugguuccagauguggcaguag-cagc-agaa
            ++++-+++++----++-++++++---|||++++++++-|||+++|+++-++++++++++-+++--|+++++-+++-++++----++++++--|++++|++++
            ++++|+++++-|||++-++++++------++++++++----+++-+++-++++++++++|+++---+++++-+++-++++-|||++++++---++++-++++
    REV:    uccg-ggcgaa---cugucccagcuucaaccucugcgguuauuaucguggucguuaucg-cgauuccugcuuucauggucg---ucguuacgagucguucuu
	
	gaggcgucgcugaaagagaggguuuugggaggcguaagugcggcggcaguagcagcuucgauggugguuccagauguggcaguagcagcagaauacacccuaacaccaucucucaagaacuucuugcugagcauugcugcugguacuuucguccuuagcgcuauugcuggugcuauuauuggcgucuccaacuucgacccugucaagcgggccug
	.((((.(((((....((.((((((...((((((((.((((((.((((((((((.(((..(((((.(((.((((....((((((..((((((((...........................)))).))))...)))))).)))).))).)))))...))))))))))))).))).)))....))))))))......)))))).)).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5640.1038.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	2.20189166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgcugaaagagaggguuuug---ggaggcgua---agu-gcggcggcaguagcagcuuc-gauggugguuccagauguggcaguag-cagc-agaa
            +++++----++-++++++---|||++++++++-|||+++|+++-++++++++++-+++--|+++++-+++-++++----++++++--|++++|++++
            +++++-|||++-++++++------++++++++----+++-+++-++++++++++|+++---+++++-+++-++++-|||++++++---++++-++++
    REV:    ggcgaa---cugucccagcuucaaccucugcgguuauuaucguggucguuaucg-cgauuccugcuuucauggucg---ucguuacgagucguucuu
	
	gucgcugaaagagaggguuuugggaggcguaagugcggcggcaguagcagcuucgauggugguuccagauguggcaguagcagcagaauacacccuaacaccaucucucaagaacuucuugcugagcauugcugcugguacuuucguccuuagcgcuauugcuggugcuauuauuggcgucuccaacuucgacccugucaagcggg
	.(((((....((.((((((...((((((((.((((((.((((((((((.(((..(((((.(((.((((....((((((..((((((((...........................)))).))))...)))))).)))).))).)))))...))))))))))))).))).)))....))))))))......)))))).)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig5640.1047.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	2.4738505	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaggguuuug---ggaggcgua---agu-gcggcggcaguagcagcuuc-gauggugguuccagauguggcaguag-cagc-agaa
            ++-++++++---|||++++++++-|||+++|+++-++++++++++-+++--|+++++-+++-++++----++++++--|++++|++++
            ++-++++++------++++++++----+++-+++-++++++++++|+++---+++++-+++-++++-|||++++++---++++-++++
    REV:    cugucccagcuucaaccucugcgguuauuaucguggucguuaucg-cgauuccugcuuucauggucg---ucguuacgagucguucuu
	
	agagaggguuuugggaggcguaagugcggcggcaguagcagcuucgauggugguuccagauguggcaguagcagcagaauacacccuaacaccaucucucaagaacuucuugcugagcauugcugcugguacuuucguccuuagcgcuauugcuggugcuauuauuggcgucuccaacuucgacccuguca
	.((.((((((...((((((((.((((((.((((((((((.(((..(((((.(((.((((....((((((..((((((((...........................)))).))))...)))))).)))).))).)))))...))))))))))))).))).)))....))))))))......)))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig5641.458.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.0699774999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgucauccccaucgucaaaugaagauggg-ccugcaacagcu
            ++++++-+++++-+++++-------++-+++|++++++++++++
            ++++++|+++++-+++++-||||||++-+++-++++++++++++
    REV:    aggcag-aggggaaguagg------uuuuccaggacguugucgg
	
	acuuccucaucaucagcagcagcagcugaaguugaugggcagcauucgucauccccaucgucaaaugaagaugggccugcaacagcugacggcgccauugcuguaauuuuccgugggaaaaggcggucuagcaucgucucacacucuuucacuaguuuguuuagcaggucaguagugaagaauggcuguugcaggaccuuuuggaugaaggggagacgga
	.((.((.(((((....((((....))))....))))))).))..((((((.(((((.(((((.......((.(((((((((((((((((((..((....(((((..(((((....)))))..)))))...))..))))......((.(((((((.((((.....))))....)))))))))..)))))))))))).))).)).))))).)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig5641.458.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.0699774999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgucauccccaucgucaaaugaagauggg-ccugcaacagcu
            ++++++-+++++-+++++-------++-+++|++++++++++++
            ++++++|+++++-+++++-||||||++-+++-++++++++++++
    REV:    aggcag-aggggaaguagg------uuuuccaggacguugucgg
	
	acuuccucaucaucagcagcagcagcugaaguugaugggcagcauucgucauccccaucgucaaaugaagaugggccugcaacagcugacggcgccauugcuguaauuuuccgugggaaaaggcggucuagcaucgucucacacucuuucacuaguuuguuuagcaggucaguagugaagaauggcuguugcaggaccuuuuggaugaaggggagacgga
	.((.((.(((((....((((....))))....))))))).))..((((((.(((((.(((((.......((.(((((((((((((((((((..((....(((((..(((((....)))))..)))))...))..))))........((((((((.((((.....))))....))))))))...)))))))))))).))).)).))))).)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig5641.462.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.0699774999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgucauccccaucgucaaaugaagauggg-ccugcaacagcu
            ++++++-+++++-+++++-------++-+++|++++++++++++
            ++++++|+++++-+++++-||||||++-+++-++++++++++++
    REV:    aggcag-aggggaaguagg------uuuuccaggacguugucgg
	
	ccucaucaucagcagcagcagcugaaguugaugggcagcauucgucauccccaucgucaaaugaagaugggccugcaacagcugacggcgccauugcuguaauuuuccgugggaaaaggcggucuagcaucgucucacacucuuucacuaguuuguuuagcaggucaguagugaagaauggcuguugcaggaccuuuuggaugaaggggagacgga
	.(((((((....((((....))))....))))))).....((((((.(((((.(((((.......((.(((((((((((((((((((..((....(((((..(((((....)))))..)))))...))..))))......((.(((((((.((((.....))))....)))))))))..)))))))))))).))).)).))))).)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig5641.462.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.0699774999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgucauccccaucgucaaaugaagauggg-ccugcaacagcu
            ++++++-+++++-+++++-------++-+++|++++++++++++
            ++++++|+++++-+++++-||||||++-+++-++++++++++++
    REV:    aggcag-aggggaaguagg------uuuuccaggacguugucgg
	
	ccucaucaucagcagcagcagcugaaguugaugggcagcauucgucauccccaucgucaaaugaagaugggccugcaacagcugacggcgccauugcuguaauuuuccgugggaaaaggcggucuagcaucgucucacacucuuucacuaguuuguuuagcaggucaguagugaagaauggcuguugcaggaccuuuuggaugaaggggagacgga
	.(((((((....((((....))))....))))))).....((((((.(((((.(((((.......((.(((((((((((((((((((..((....(((((..(((((....)))))..)))))...))..))))........((((((((.((((.....))))....))))))))...)))))))))))).))).)).))))).)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig5641.472.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.0699774999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgucauccccaucgucaaaugaagauggg-ccugcaacagcu
            ++++++-+++++-+++++-------++-+++|++++++++++++
            ++++++|+++++-+++++-||||||++-+++-++++++++++++
    REV:    aggcag-aggggaaguagg------uuuuccaggacguugucgg
	
	agcagcagcagcugaaguugaugggcagcauucgucauccccaucgucaaaugaagaugggccugcaacagcugacggcgccauugcuguaauuuuccgugggaaaaggcggucuagcaucgucucacacucuuucacuaguuuguuuagcaggucaguagugaagaauggcuguugcaggaccuuuuggaugaaggggagacgga
	.((.((..((((....))))....)).)).((((((.(((((.(((((.......((.(((((((((((((((((((..((....(((((..(((((....)))))..)))))...))..))))......((.(((((((.((((.....))))....)))))))))..)))))))))))).))).)).))))).)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig5641.472.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.0699774999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgucauccccaucgucaaaugaagauggg-ccugcaacagcu
            ++++++-+++++-+++++-------++-+++|++++++++++++
            ++++++|+++++-+++++-||||||++-+++-++++++++++++
    REV:    aggcag-aggggaaguagg------uuuuccaggacguugucgg
	
	agcagcagcagcugaaguugaugggcagcauucgucauccccaucgucaaaugaagaugggccugcaacagcugacggcgccauugcuguaauuuuccgugggaaaaggcggucuagcaucgucucacacucuuucacuaguuuguuuagcaggucaguagugaagaauggcuguugcaggaccuuuuggaugaaggggagacgga
	.((.((..((((....))))....)).)).((((((.(((((.(((((.......((.(((((((((((((((((((..((....(((((..(((((....)))))..)))))...))..))))........((((((((.((((.....))))....))))))))...)))))))))))).))).)).))))).)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig5641.478.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.0699774999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgucauccccaucgucaaaugaagauggg-ccugcaacagcu
            ++++++-+++++-+++++-------++-+++|++++++++++++
            ++++++|+++++-+++++-||||||++-+++-++++++++++++
    REV:    aggcag-aggggaaguagg------uuuuccaggacguugucgg
	
	agcagcugaaguugaugggcagcauucgucauccccaucgucaaaugaagaugggccugcaacagcugacggcgccauugcuguaauuuuccgugggaaaaggcggucuagcaucgucucacacucuuucacuaguuuguuuagcaggucaguagugaagaauggcuguugcaggaccuuuuggaugaaggggagacgga
	....((((...........)))).((((((.(((((.(((((.......((.(((((((((((((((((((..((....(((((..(((((....)))))..)))))...))..))))......((.(((((((.((((.....))))....)))))))))..)))))))))))).))).)).))))).)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig5641.478.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.0699774999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgucauccccaucgucaaaugaagauggg-ccugcaacagcu
            ++++++-+++++-+++++-------++-+++|++++++++++++
            ++++++|+++++-+++++-||||||++-+++-++++++++++++
    REV:    aggcag-aggggaaguagg------uuuuccaggacguugucgg
	
	agcagcugaaguugaugggcagcauucgucauccccaucgucaaaugaagaugggccugcaacagcugacggcgccauugcuguaauuuuccgugggaaaaggcggucuagcaucgucucacacucuuucacuaguuuguuuagcaggucaguagugaagaauggcuguugcaggaccuuuuggaugaaggggagacgga
	....((((...........)))).((((((.(((((.(((((.......((.(((((((((((((((((((..((....(((((..(((((....)))))..)))))...))..))))........((((((((.((((.....))))....))))))))...)))))))))))).))).)).))))).)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig5641.481.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.0699774999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgucauccccaucgucaaaugaagauggg-ccugcaacagcu
            ++++++-+++++-+++++-------++-+++|++++++++++++
            ++++++|+++++-+++++-||||||++-+++-++++++++++++
    REV:    aggcag-aggggaaguagg------uuuuccaggacguugucgg
	
	agcugaaguugaugggcagcauucgucauccccaucgucaaaugaagaugggccugcaacagcugacggcgccauugcuguaauuuuccgugggaaaaggcggucuagcaucgucucacacucuuucacuaguuuguuuagcaggucaguagugaagaauggcuguugcaggaccuuuuggaugaaggggagacgga
	.((((...........)))).((((((.(((((.(((((.......((.(((((((((((((((((((..((....(((((..(((((....)))))..)))))...))..))))......((.(((((((.((((.....))))....)))))))))..)))))))))))).))).)).))))).)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig5641.481.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.0699774999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgucauccccaucgucaaaugaagauggg-ccugcaacagcu
            ++++++-+++++-+++++-------++-+++|++++++++++++
            ++++++|+++++-+++++-||||||++-+++-++++++++++++
    REV:    aggcag-aggggaaguagg------uuuuccaggacguugucgg
	
	agcugaaguugaugggcagcauucgucauccccaucgucaaaugaagaugggccugcaacagcugacggcgccauugcuguaauuuuccgugggaaaaggcggucuagcaucgucucacacucuuucacuaguuuguuuagcaggucaguagugaagaauggcuguugcaggaccuuuuggaugaaggggagacgga
	.((((...........)))).((((((.(((((.(((((.......((.(((((((((((((((((((..((....(((((..(((((....)))))..)))))...))..))))........((((((((.((((.....))))....))))))))...)))))))))))).))).)).))))).)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig5641.487.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.0699774999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgucauccccaucgucaaaugaagauggg-ccugcaacagcu
            ++++++-+++++-+++++-------++-+++|++++++++++++
            ++++++|+++++-+++++-||||||++-+++-++++++++++++
    REV:    aggcag-aggggaaguagg------uuuuccaggacguugucgg
	
	aguugaugggcagcauucgucauccccaucgucaaaugaagaugggccugcaacagcugacggcgccauugcuguaauuuuccgugggaaaaggcggucuagcaucgucucacacucuuucacuaguuuguuuagcaggucaguagugaagaauggcuguugcaggaccuuuuggaugaaggggagacgga
	.((((.....)))).((((((.(((((.(((((.......((.(((((((((((((((((((..((....(((((..(((((....)))))..)))))...))..))))......((.(((((((.((((.....))))....)))))))))..)))))))))))).))).)).))))).)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig5641.487.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.0699774999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgucauccccaucgucaaaugaagauggg-ccugcaacagcu
            ++++++-+++++-+++++-------++-+++|++++++++++++
            ++++++|+++++-+++++-||||||++-+++-++++++++++++
    REV:    aggcag-aggggaaguagg------uuuuccaggacguugucgg
	
	aguugaugggcagcauucgucauccccaucgucaaaugaagaugggccugcaacagcugacggcgccauugcuguaauuuuccgugggaaaaggcggucuagcaucgucucacacucuuucacuaguuuguuuagcaggucaguagugaagaauggcuguugcaggaccuuuuggaugaaggggagacgga
	.((((.....)))).((((((.(((((.(((((.......((.(((((((((((((((((((..((....(((((..(((((....)))))..)))))...))..))))........((((((((.((((.....))))....))))))))...)))))))))))).))).)).))))).)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig5641.501.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.0699774999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgucauccccaucgucaaaugaagauggg-ccugcaacagcu
            ++++++-+++++-+++++-------++-+++|++++++++++++
            ++++++|+++++-+++++-||||||++-+++-++++++++++++
    REV:    aggcag-aggggaaguagg------uuuuccaggacguugucgg
	
	auucgucauccccaucgucaaaugaagaugggccugcaacagcugacggcgccauugcuguaauuuuccgugggaaaaggcggucuagcaucgucucacacucuuucacuaguuuguuuagcaggucaguagugaagaauggcuguugcaggaccuuuuggaugaaggggagacgga
	.((((((.(((((.(((((.......((.(((((((((((((((((((..((....(((((..(((((....)))))..)))))...))..))))......((.(((((((.((((.....))))....)))))))))..)))))))))))).))).)).))))).)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig5641.501.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.0699774999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgucauccccaucgucaaaugaagauggg-ccugcaacagcu
            ++++++-+++++-+++++-------++-+++|++++++++++++
            ++++++|+++++-+++++-||||||++-+++-++++++++++++
    REV:    aggcag-aggggaaguagg------uuuuccaggacguugucgg
	
	auucgucauccccaucgucaaaugaagaugggccugcaacagcugacggcgccauugcuguaauuuuccgugggaaaaggcggucuagcaucgucucacacucuuucacuaguuuguuuagcaggucaguagugaagaauggcuguugcaggaccuuuuggaugaaggggagacgga
	.((((((.(((((.(((((.......((.(((((((((((((((((((..((....(((((..(((((....)))))..)))))...))..))))........((((((((.((((.....))))....))))))))...)))))))))))).))).)).))))).)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig5641.508.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	0.0680799999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccaucgucaaaugaagauggg-ccugcaacagcu
            +++++-+++++-------++-+++|++++++++++++
            +++++-+++++-||||||++-+++-++++++++++++
    REV:    aggggaaguagg------uuuuccaggacguugucgg
	
	auccccaucgucaaaugaagaugggccugcaacagcugacggcgccauugcuguaauuuuccgugggaaaaggcggucuagcaucgucucacacucuuucacuaguuuguuuagcaggucaguagugaagaauggcuguugcaggaccuuuuggaugaaggggag
	.(((((.(((((.......((.(((((((((((((((((((..((....(((((..(((((....)))))..)))))...))..))))......((.(((((((.((((.....))))....)))))))))..)))))))))))).))).)).))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig5641.508.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	0.0680799999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccaucgucaaaugaagauggg-ccugcaacagcu
            +++++-+++++-------++-+++|++++++++++++
            +++++-+++++-||||||++-+++-++++++++++++
    REV:    aggggaaguagg------uuuuccaggacguugucgg
	
	auccccaucgucaaaugaagaugggccugcaacagcugacggcgccauugcuguaauuuuccgugggaaaaggcggucuagcaucgucucacacucuuucacuaguuuguuuagcaggucaguagugaagaauggcuguugcaggaccuuuuggaugaaggggag
	.(((((.(((((.......((.(((((((((((((((((((..((....(((((..(((((....)))))..)))))...))..))))........((((((((.((((.....))))....))))))))...)))))))))))).))).)).))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig5647.436.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	3.5367055	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gga--gggaagaaaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauu
            +++||+++---------------++++++++++++-+++++-++++---------+++++-+++++++---++++
            +++--+++-||||||||||||||++++++++++++-+++++-++++----|||||+++++-+++++++--|++++
    REV:    ccuauccca--------------cuuugccuucgacgacucgauaccuaa-----ggugucggugggggc-auag
	
	auccaaaggagggaagaaaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauuuaagauacggggguggcuguggaauccauagcucagcagcuuccguuucacccuauccacacccucuguuuggacccaaaggaggaacuaacuaacggag
	.(((...((((((...............((((((((((((.(((((.((((.........(((((.(((((((...((((...))))..))))))).)))))....)))).))))).)))))))))))).)))..)))....(((((.((((....)))))))))...........))).

##################################################

##################################################
>Contig5647.442.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	3.5367055	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gga--gggaagaaaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauu
            +++||+++---------------++++++++++++-+++++-++++---------+++++-+++++++---++++
            +++--+++-||||||||||||||++++++++++++-+++++-++++----|||||+++++-+++++++--|++++
    REV:    ccuauccca--------------cuuugccuucgacgacucgauaccuaa-----ggugucggugggggc-auag
	
	aggagggaagaaaagaaaacagggaacggaggcuccugagauaugcaaaacgagccacaaccaccccaauuauuuaagauacggggguggcuguggaauccauagcucagcagcuuccguuucacccuauccacacccucuguuuggacccaaaggaggaacuaacuaacggaguag
	.((((((...............((((((((((((.(((((.((((.........(((((.(((((((...((((...))))..))))))).)))))....)))).))))).)))))))))))).)))..)))....(((((.((((....)))))))))..................

##################################################

##################################################
>Contig5677.899.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	0.0324533333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuggaaguuucauagga--agagcugag--uuuuguug--ucc
            ++++----++++++++--||++++++---||+++++++-||+++
            ++++----++++++++----++++++-----+++++++---+++
    REV:    cgacaaagagaguguuaaagucucgaaugggaaaacaaagaagg
	
	agcuggaaguuucauaggaagagcugaguuuuguuguccuguugaauuggaagaaacaaaaggguaagcucugaaauugugagagaaacagca
	.((((....((((((((..((((((...(((((((.(((.........)))...))))))).....))))))....))))))))....)))).

##################################################

##################################################
>Contig5678.486.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	2.87525333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguaaagcauggacuuccagguaacgaggaa-ggcguuuucauuguagcuuauugaguucuucucucccucc--gcuuu
            ++--+++-+++++--+++-++----+++---|++++++++------------++++++++++++++++++++||+++++
            ++--+++-+++++-|+++|++-|||+++----++++++++||||||||||||++++++++++++++++++++--+++++
    REV:    ucgcuucauaccuu-agg-ccu---cucgagaucguaaga------------aguucaggaagagagggagguccgaga
	
	aaguaaagcauggacuuccagguaacgaggaaggcguuuucauuguagcuuauugaguucuucucucccuccgcuuuaccaaccugauugucguagccagccucguugaaauacgguuuuucguugaggacaagagccuggagggagagaaggacuugaagaaugcuagagcucuccggauuccauacuucgcug
	.((..(((.(((((..(((.((....(((...((((((((............(((((((((((((((((((((((((......(((...........)))(((((.(((((.......))))).)))))...)))))..))))))))))))))))))))))))))))....))).))))).))))).)))..)).

##################################################

##################################################
>Contig5680.618.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.124352	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugaa--gaggaa----------aagagggag-----gccgaggaaguauggacc
            +++++-||++++++||||||||||+++++++++|||||+++++-+++++-++--++
            +++++---++++++----------+++++++++-----+++++-+++++|++--++
    REV:    cuacucaccuccuucuucucuaacuucuuccucuguuacgguuacuucg-acaggg
	
	gaugaagaggaaaagagggaggccgaggaaguauggaccagaugggacagcuucauuggcauugucuccuucuucaaucucuucuuccuccacucaucc
	(((((.((((((((((((((((((((.(((((.((..((....))..))))))).))))).....)))))))))..........))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig5680.623.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	-0.934520000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggaa----------aagagggag-----gccgaggaaguauggacc
            ++++++||||||||||+++++++++|||||+++++-+++++-++--++
            ++++++----------+++++++++-----+++++-+++++|++--++
    REV:    cuccuucuucucuaacuucuuccucuguuacgguuacuucg-acaggg
	
	agaggaaaagagggaggccgaggaaguauggaccagaugggacagcuucauuggcauugucuccuucuucaaucucuucuuccucc
	.((((((((((((((((((((.(((((.((..((....))..))))))).))))).....)))))))))..........)))))).

##################################################

##################################################
>Contig5689.329.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.348956666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaauguuugguuccauuuugacguuuggagcaa--ugauuggugcugcua-cuagcggauauuu--ggc
            ++++++++--++-++++--++-++++--++++++||+++-++++---++++|+++++--++++--||+++
            ++++++++--++-++++||++|++++--++++++--+++-++++--|++++-+++++-|++++----+++
    REV:    gguuacagguuacggug--ac-guaggacucguuucauuuaccgau-cggucggucga-ugugucuuccg
	
	uucaauguuugguuccauuuugacguuuggagcaaugauuggugcugcuacuagcggauauuuggcugaucaacuuggucgcaaaggggcaaugagauugucaagugccuucuguguagcuggcuggcuagccauuuacuuugcucaggaugcaguggcauuggacauuggu
	.((((((((..((.((((..((.((((..(((((((((.((((...(((((((((..((((..(((.((((.....)))).......((((((...))))))....)))....)))).))))).))))..)))).)))..))))))..)))))))))).))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5689.329.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	0.335755666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaauguuugguuccauuuugacguuuggagcaa--ugauuggugcugcua-cuagcggauau
            ++++++++--++-++++--++-++++--++++++||+++-++++---++++|+++++--++++
            ++++++++--++-++++||++|++++--++++++--+++-++++--|++++-+++++-|++++
    REV:    gguuacagguuacggug--ac-guaggacucguuucauuuaccgau-cggucggucga-ugug
	
	uucaauguuugguuccauuuugacguuuggagcaaugauuggugcugcuacuagcggauauuuggcugaucaacuuggucgcaaaggggcaaugagauugucaagugccuucuguguagcuggcuggcuagccauuuacuuugcucaggaugcaguggcauuggacauuggu
	.((((((((..((.((((..((.((((..(((((((((.((((...(((((((((..((((...((.((((.....))))))...((((((.(((.....)))..))))))..)))).))))).))))..)))).)))..))))))..)))))))))).))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5690.299.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-1.61531733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaauuucgcuucgagu----ggagcca--ccguccagccc
            ++++----++++++++||||++++++-||+++-+++++++
            ++++-|||++++++++----++++++---+++|+++++++
    REV:    cuuga---ggaguucaaagccuucggcuaggu-gguuggg
	
	cgaauuucgcuucgaguggagccaccguccagccccccagcggggcuuugcucgacgguggguuuaauccugugacguucgaguaccaggugcugcaguuucagcagcuuaaagauagaaccuuugagcugagaaaacaaggguugguggaucggcuuccgaaacuugaggaguucaaaucagcucuuuauaugcugga
	.((((....((((((((((((((.(((.(((((((....((((.(((((((((((((.((((......))))...))).))))))..)))).)))).((((...((((((((((.......))))))))))...))))..))))))))))...))))))....)))))))).))))...(((((.........))))).

##################################################

##################################################
>Contig5709.344.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	0.31875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auacccuugcuguugaggauaccccug--aggagg
            ++++++--++++-+++++++++++---||+++-++
            ++++++||++++|+++++++++++-----+++|++
    REV:    uauggg--uggc-guuccuaugggucaugucc-cc
	
	gaggauaacccugcugcggaggauacccuugcuguugaggauaccccugaggaggauaccccuguacuggguauccuugcgguggguaugcaucuuucggguacccuugaggaggagggacuccgacagguggcuguggcugcugguuguugua
	...(((((((..((..(((...((((((..((((.(((((((((((...(((.((...))))).....))))))))))))))))))))).(((((.((((((.(((((......))))))).)))).))))).)))..))....)))))))...

##################################################

##################################################
>Contig5709.344.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	0.31875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auacccuugcuguugaggauaccccug--aggagg
            ++++++--++++-+++++++++++---||+++-++
            ++++++||++++|+++++++++++-----+++|++
    REV:    uauggg--uggc-guuccuaugggucaugucc-cc
	
	gaggauaacccugcugcggaggauacccuugcuguugaggauaccccugaggaggauaccccuguacuggguauccuugcgguggguaugcaucuuucggguacccuugaggaggagggacuccgacagguggcuguggcugcugguuguugua
	...(((((((..(((((((...((((((..((((.(((((((((((...(((.((...))))).....))))))))))))))))))))).(((((.((((((.(((((......))))))).)))).))))).)))))))....)))))))...

##################################################

##################################################
>Contig5709.346.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	0.31875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auacccuugcuguugaggauaccccug--aggagg
            ++++++--++++-+++++++++++---||+++-++
            ++++++||++++|+++++++++++-----+++|++
    REV:    uauggg--uggc-guuccuaugggucaugucc-cc
	
	ggauaacccugcugcggaggauacccuugcuguugaggauaccccugaggaggauaccccuguacuggguauccuugcgguggguaugcaucuuucggguacccuugaggaggagggacuccgacagguggcuguggcugcugguuguug
	.(((((((..((..(((...((((((..((((.(((((((((((...(((.((...))))).....))))))))))))))))))))).(((((.((((((.(((((......))))))).)))).))))).)))..))....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5709.346.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	0.31875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auacccuugcuguugaggauaccccug--aggagg
            ++++++--++++-+++++++++++---||+++-++
            ++++++||++++|+++++++++++-----+++|++
    REV:    uauggg--uggc-guuccuaugggucaugucc-cc
	
	ggauaacccugcugcggaggauacccuugcuguugaggauaccccugaggaggauaccccuguacuggguauccuugcgguggguaugcaucuuucggguacccuugaggaggagggacuccgacagguggcuguggcugcugguuguug
	.(((((((..(((((((...((((((..((((.(((((((((((...(((.((...))))).....))))))))))))))))))))).(((((.((((((.(((((......))))))).)))).))))).)))))))....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5709.356.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	0.31875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auacccuugcuguugaggauaccccug--aggagg
            ++++++--++++-+++++++++++---||+++-++
            ++++++||++++|+++++++++++-----+++|++
    REV:    uauggg--uggc-guuccuaugggucaugucc-cc
	
	gcugcggaggauacccuugcuguugaggauaccccugaggaggauaccccuguacuggguauccuugcgguggguaugcaucuuucggguacccuugaggaggagggacuccgacagguggcuguggcu
	((..(((...((((((..((((.(((((((((((...(((.((...))))).....))))))))))))))))))))).(((((.((((((.(((((......))))))).)))).))))).)))..)).

##################################################

##################################################
>Contig5709.356.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	0.31875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auacccuugcuguugaggauaccccug--aggagg
            ++++++--++++-+++++++++++---||+++-++
            ++++++||++++|+++++++++++-----+++|++
    REV:    uauggg--uggc-guuccuaugggucaugucc-cc
	
	gcugcggaggauacccuugcuguugaggauaccccugaggaggauaccccuguacuggguauccuugcgguggguaugcaucuuucggguacccuugaggaggagggacuccgacagguggcuguggcu
	(((((((...((((((..((((.(((((((((((...(((.((...))))).....))))))))))))))))))))).(((((.((((((.(((((......))))))).)))).))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5733.164.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.632709	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcugcugcuu-guu----ggaguuguuauguagu--gga-gcag-------cgaggaucuugag
            ++++++++++-|+++||||++++-++---++--++||+++|++++|||||||++-+++++--+++
            ++++++++++--+++----++++-++--|++--++--+++-++++-------++-+++++||+++
    REV:    uugacgacgacucaaaacuccuccacua-acuccgggucugcguccaccauagccccuag--uuc
	
	ccuuuuuuucaaacgguugccguaguggaagaaggacggaaguggaggagagugauggagcggugguugagccaaggcuucaccaccacggccgcaucauaaagcugcugcuuguuggaguuguuauguaguggagcagcgaggaucuugagguaguacuugauccccgauaccaccugcgucugggccucaaucaccuccucaaaacucagcagcaguucuuucuucugcuucucaucaccaaucaacuuaguguugaacucguugacggagaagcggcccaggucuuggauuuccuuguugcucuucacauccuucacuuccc
	.((((((((((.((((...))))..))))))))))..((((((((((((..((((.(((((((((((.((((....)))).))))))..((((.........((((((((((.(((((((.((...((..(((((((((((.(((((..(((......)))))))).)).......)))).)))..))..))..)).))))....)))..)))))))))).......(((((((((.(((....(((((.....)))))......)))..)))))))))....))))..((....)).....))))))))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5733.200.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.632709	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcugcugcuu-guu----ggaguuguuauguagu--gga-gcag-------cgaggaucuugag
            ++++++++++-|+++||||++++-++---++--++||+++|++++|||||||++-+++++--+++
            ++++++++++--+++----++++-++--|++--++--+++-++++-------++-+++++||+++
    REV:    uugacgacgacucaaaacuccuccacua-acuccgggucugcguccaccauagccccuag--uuc
	
	cggaaguggaggagagugauggagcggugguugagccaaggcuucaccaccacggccgcaucauaaagcugcugcuuguuggaguuguuauguaguggagcagcgaggaucuugagguaguacuugauccccgauaccaccugcgucugggccucaaucaccuccucaaaacucagcagcaguucuuucuucugcuucucaucaccaaucaacuuaguguugaacucguugacggagaagcggcccaggucuuggauuuccuuguugcucuucacauccuucacuuccc
	.((((((((((((..((((.(((((((((((.((((....)))).))))))..((((.........((((((((((.(((((((.((...((..(((((((((((.(((((..(((......)))))))).)).......)))).)))..))..))..)).))))....)))..)))))))))).......(((((((((.(((....(((((.....)))))......)))..)))))))))....))))..((....)).....))))))))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5733.200.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.632709	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcugcugcuu-guu----ggaguuguuauguagu--gga-gcag-------cgaggaucuugag
            ++++++++++-|+++||||++++-++---++--++||+++|++++|||||||++-+++++--+++
            ++++++++++--+++----++++-++--|++--++--+++-++++-------++-+++++||+++
    REV:    uugacgacgacucaaaacuccuccacua-acuccgggucugcguccaccauagccccuag--uuc
	
	cggaaguggaggagagugauggagcggugguugagccaaggcuucaccaccacggccgcaucauaaagcugcugcuuguuggaguuguuauguaguggagcagcgaggaucuugagguaguacuugauccccgauaccaccugcgucugggccucaaucaccuccucaaaacucagcagcaguucuuucuucugcuucucaucaccaaucaacuuaguguugaacucguugacggagaagcggcccaggucuuggauuuccuuguugcucuucacauccuucacuuccc
	.((((((((((((..((((.(((((((((((.((((....)))).))))))..((((.........((((((((((.(((((((.((...((..(((((((((((.(((((..(((......)))))))).)).......)))).)))..))..))..)).))))....)))..)))))))))).......(((((((((.((((...(((((.....)))))....)).))..)))))))))....))))..((....)).....))))))))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5746.870.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.14	MeanVal:	-1.13687233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guugcguugcucuacuuucucauug-cugcuuucugcgggggua
            ++--++++-++++----++++++--|++++-----+++++++++
            ++--++++-++++||||++++++---++++|||||+++++++++
    REV:    cgguguagggagg----agagugcuagacg-----ugcuuccau
	
	aagcuuuuggcgcuguuaacgguggugauuguugcguugcucuacuuucucauugcugcuuucugcggggguaucacacuaccuucgugcagaucgugagaggagggauguggcugggugccuagcua
	.((((...((((((....((....))....((..((((.((((....((((((..((((.....(((((((((......)))))))))))))...)))))))))).))))..))..)))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig5746.893.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	-1.01297166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugauu-guugcguugcucuacuuucucauug-cugcuuucugcgggggua
            ++++---|++--++++-++++----++++++--|++++-----+++++++++
            ++++----++--++++-++++||||++++++---++++|||||+++++++++
    REV:    ccgugggucgguguagggagg----agagugcuagacg-----ugcuuccau
	
	ggugauuguugcguugcucuacuuucucauugcugcuuucugcggggguaucacacuaccuucgugcagaucgugagaggagggauguggcugggugccu
	((((...((..((((.((((....((((((..((((.....(((((((((......)))))))))))))...)))))))))).))))..))....)))).

##################################################

##################################################
>Contig5746.902.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	-1.4742505	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcguugcucuacuuucucauug-cugcuuucugcgggggua
            +++++-++++----++++++--|++++-----+++++++++
            +++++-++++||||++++++---++++|||||+++++++++
    REV:    uguagggagg----agagugcuagacg-----ugcuuccau
	
	ugcguugcucuacuuucucauugcugcuuucugcggggguaucacacuaccuucgugcagaucgugagaggagggauguggcugggugccuagcua
	.(((((.((((....((((((..((((.....(((((((((......)))))))))))))...)))))))))).)))))((((((....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig5749.402.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	1.9222565	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuugaac-----------ggagaagucc-cuggcgacuaugguuaugacc
            ++++++++|||||||||||++-++++++-|+++++--++-++-+++-++++
            ++++++++-----------++-++++++--+++++--++|++-+++|++++
    REV:    ugagcuugcgaaccaugaaccgcuucagaagaccgaaga-acgagu-cugg
	
	uacuugaacggagaagucccuggcgacuaugguuaugacccauuuggucugagcaagaagccagaagacuucgccaaguaccaagcguucgaguu
	.((((((((((.((((((.(((((..((.((.(((.((((.....))))))).))))..)))))..)))))).))...........)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5758.399.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	3.623818	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggucucuugcuuauucaaguacaggaagucguuugc----uauggg
            ++++++----+++++-++++++++------++++++++||||++++++
            ++++++--||+++++|++++++++----||++++++++----++++++
    REV:    gaccggcu--ugagu-aguuuaugcaca--aguaaacguuaugugccc
	
	guuggucucuugcuuauucaaguacaggaagucguuugcuaugggauggcccguguauugcaaaugaacacguauuugaugaguucggccagu
	.((((((....(((((.((((((((......((((((((((((((....))))))....))))))))....)))))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig5884.518.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	2.290468	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccugaggguugggccuggcagcgcuggccg---ucagguu
            ++++--++-+++++++++---++++++++-|||+++++++
            ++++--++-+++++++++-||++++++++----+++++++
    REV:    gggcaaccuacccggacca--gcgacugggucaaguccag
	
	ucagcggggucucagggucaacgugggagauaccguugaucccauaacggagcuucccgucgacccgcccaaccguguuagccagucugaggguccuggugauguugaucugcccauagugguaagaccccugaggguugggccuggcagcgcuggccgucagguuccacuugaacgaccugaacugggucagcgaccaggcccauccaacgggugcugc
	.((((.((((....(((((.(((.(((((...((((((......))))))..)))))))).)))))))))....((.((.((((..(((.((((...(((.......))).)))).))))))))).)).((((..((.(((((((((...((((((((.(((((((..........)))))))....)))))))).))))))))).))..)))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig5884.518.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	2.293124	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugaggguugggccuggcagcgcuggccg---ucagguu
            +++--++-+++++++++---++++++++-|||+++++++
            +++--++-+++++++++-||++++++++----+++++++
    REV:    ggcaaccuacccggacca--gcgacugggucaaguccag
	
	ucagcggggucucagggucaacgugggagauaccguugaucccauaacggagcuucccgucgacccgcccaaccguguuagccagucugaggguccuggugauguugaucugcccauagugguaagaccccugaggguugggccuggcagcgcuggccgucagguuccacuugaacgaccugaacugggucagcgaccaggcccauccaacgggugcugc
	.((((.((((((..(((((.(((.(((((...((((((......))))))..)))))))).)))))..............((((..(((.((((...(((.......))).)))).))))))).))))))(((..((.(((((((((...((((((((.(((((((..........)))))))....)))))))).))))))))).))..)))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig5884.591.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	2.290468	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccugaggguugggccuggcagcgcuggccg---ucagguu
            ++++--++-+++++++++---++++++++-|||+++++++
            ++++--++-+++++++++-||++++++++----+++++++
    REV:    gggcaaccuacccggacca--gcgacugggucaaguccag
	
	cguguuagccagucugaggguccuggugauguugaucugcccauagugguaagaccccugaggguugggccuggcagcgcuggccgucagguuccacuugaacgaccugaacugggucagcgaccaggcccauccaacgggu
	.((.((.((((..(((.((((...(((.......))).)))).))))))))).)).((((..((.(((((((((...((((((((.(((((((..........)))))))....)))))))).))))))))).))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig5884.607.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	0.780864	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugguaagaccccugaggguugggccuggcagcgcuggccg---ucagguu
            ++++++-----++++--++-+++++++++---++++++++-|||+++++++
            ++++++|||||++++--++-+++++++++-||++++++++----+++++++
    REV:    cgucgu-----gggcaaccuacccggacca--gcgacugggucaaguccag
	
	aggguccuggugauguugaucugcccauagugguaagaccccugaggguugggccuggcagcgcuggccgucagguuccacuugaacgaccugaacugggucagcgaccaggcccauccaacgggugcugca
	.((((...(((.......))).))))...((((((.....((((..((.(((((((((...((((((((.(((((((..........)))))))....)))))))).))))))))).))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5884.615.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	0.780864	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugguaagaccccugaggguugggccuggcagcgcuggccg---ucagguu
            ++++++-----++++--++-+++++++++---++++++++-|||+++++++
            ++++++|||||++++--++-+++++++++-||++++++++----+++++++
    REV:    cgucgu-----gggcaaccuacccggacca--gcgacugggucaaguccag
	
	ggugauguugaucugcccauagugguaagaccccugaggguugggccuggcagcgcuggccgucagguuccacuugaacgaccugaacugggucagcgaccaggcccauccaacgggugcugca
	((((((....))).)))....((((((.....((((..((.(((((((((...((((((((.(((((((..........)))))))....)))))))).))))))))).))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5884.635.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	0.780864	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugguaagaccccugaggguugggccuggcagcgcuggccg---ucagguu
            ++++++-----++++--++-+++++++++---++++++++-|||+++++++
            ++++++|||||++++--++-+++++++++-||++++++++----+++++++
    REV:    cgucgu-----gggcaaccuacccggacca--gcgacugggucaaguccag
	
	agugguaagaccccugaggguugggccuggcagcgcuggccgucagguuccacuugaacgaccugaacugggucagcgaccaggcccauccaacgggugcugca
	.((((((.....((((..((.(((((((((...((((((((.(((((((..........)))))))....)))))))).))))))))).))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5884.639.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	1.75320983333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaagaccccugaggguugggccuggcagcgcuggccg---ucagguu
            +++--++++-----++-+++++++++---++++++++-|||+++++++
            +++--++++---||++-+++++++++-||++++++++----+++++++
    REV:    cgucgugggcaa--ccuacccggacca--gcgacugggucaaguccag
	
	guaagaccccugaggguugggccuggcagcgcuggccgucagguuccacuugaacgaccugaacugggucagcgaccaggcccauccaacgggugcugca
	(((..((((.....((.(((((((((...((((((((.(((((((..........)))))))....)))))))).))))))))).))...))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig5884.641.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	1.731712	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaccccugaggguugggccuggcagcgcuggccg---ucagguu
            ++---++++--++-+++++++++---++++++++-|||+++++++
            ++--|++++--++-+++++++++-||++++++++----+++++++
    REV:    ucgu-gggcaaccuacccggacca--gcgacugggucaaguccag
	
	aagaccccugaggguugggccuggcagcgcuggccgucagguuccacuugaacgaccugaacugggucagcgaccaggcccauccaacgggugcug
	.((...((((..((.(((((((((...((((((((.(((((((..........)))))))....)))))))).))))))))).))..))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig5884.646.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	2.290468	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccugaggguugggccuggcagcgcuggccg---ucagguu
            ++++--++-+++++++++---++++++++-|||+++++++
            ++++--++-+++++++++-||++++++++----+++++++
    REV:    gggcaaccuacccggacca--gcgacugggucaaguccag
	
	cccugaggguugggccuggcagcgcuggccgucagguuccacuugaacgaccugaacugggucagcgaccaggcccauccaacgggu
	.((((..((.(((((((((...((((((((.(((((((..........)))))))....)))))))).))))))))).))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig5884.651.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	0.195517	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguugggccuggcagcgcuggccg---ucagguu
            +++-+++++++++---++++++++-|||+++++++
            +++|+++++++++-||++++++++----+++++++
    REV:    ccu-acccggacca--gcgacugggucaaguccag
	
	aggguugggccuggcagcgcuggccgucagguuccacuugaacgaccugaacugggucagcgaccaggcccaucca
	.(((.(((((((((...((((((((.(((((((..........)))))))....)))))))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5884.655.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	-2.33724183333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggccuggcagcgcuggccg---ucagguu
            +++++++++---++++++++-|||+++++++
            +++++++++-||++++++++----+++++++
    REV:    acccggacca--gcgacugggucaaguccag
	
	uugggccuggcagcgcuggccgucagguuccacuugaacgaccugaacugggucagcgaccaggcccau
	.(((((((((...((((((((.(((((((..........)))))))....)))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5998.582.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.91	MeanVal:	1.3905565	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgaaguugagaacuuugag-ag-cagc--auc--gac
            ++++++++++++---+++++|++|+++-||+++||+++
            ++++++++++++|||+++++-++-+++---+++--+++
    REV:    cgcuucaacuuu---aacucaucaguccaaugguucug
	
	ccauauccguuaguucuugaugguauauggcgaaguugagaacuuugagagcagcaucgacaucagucuugguaaccugacuacucaauuucaacuucgca
	.((((((((((((...))))))).)))))((((((((((((...((((((((((.((((((....)))..)))...))).)).))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5998.587.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.91	MeanVal:	1.3905565	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgaaguugagaacuuugag-ag-cagc--auc--gac
            ++++++++++++---+++++|++|+++-||+++||+++
            ++++++++++++|||+++++-++-+++---+++--+++
    REV:    cgcuucaacuuu---aacucaucaguccaaugguucug
	
	uccguuaguucuugaugguauauggcgaaguugagaacuuugagagcagcaucgacaucagucuugguaaccugacuacucaauuucaacuucgca
	.(((((((...)))))))......((((((((((((...((((((((((.((((((....)))..)))...))).)).))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig5998.604.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	2.93387333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guauauggcgaaguugagaacuuugag-ag-cagc--auc--gac
            ++-+++-++++++++++++---+++++|++|+++-||+++||+++
            ++-+++|++++++++++++|||+++++-++-+++---+++--+++
    REV:    cgggua-cgcuucaacuuu---aacucaucaguccaaugguucug
	
	guauauggcgaaguugagaacuuugagagcagcaucgacaucagucuugguaaccugacuacucaauuucaacuucgcaugggca
	((.(((.((((((((((((...((((((((((.((((((....)))..)))...))).)).)))))))))))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig5998.604.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	2.078569	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guauauggcgaaguugagaacuuugag-ag-cagc--auc--gac
            ++-----++++++++++++---+++++|++|+++-||+++||+++
            ++----|++++++++++++|||+++++-++-+++---+++--+++
    REV:    cgggua-cgcuucaacuuu---aacucaucaguccaaugguucug
	
	guauauggcgaaguugagaacuuugagagcagcaucgacaucagucuugguaaccugacuacucaauuucaacuucgcaugggca
	((.....((((((((((((...((((((((((.((((((....)))..)))...))).)).)))))))))))))))))....)).

##################################################

##################################################
>Contig5998.611.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.91	MeanVal:	1.3905565	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgaaguugagaacuuugag-ag-cagc--auc--gac
            ++++++++++++---+++++|++|+++-||+++||+++
            ++++++++++++|||+++++-++-+++---+++--+++
    REV:    cgcuucaacuuu---aacucaucaguccaaugguucug
	
	gcgaaguugagaacuuugagagcagcaucgacaucagucuugguaaccugacuacucaauuucaacuucgca
	((((((((((((...((((((((((.((((((....)))..)))...))).)).))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6009.584.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.51088	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcc-gguucc-ggugccggugccggggacug
            ++-|++++++|++++++++++-+++++++++
            ++--++++++-++++++++++|+++++++++
    REV:    cguaccaaggaccauggccgu-guccuuggc
	
	gccagugccgccgguuccggugccggugccggggacugugccgguuccugugccgguaccaggaaccaugccaguuccuguuccuggugagguuccugcauugccaggacuugcagggaaaacacauguggaaguuacaccggguagggggagaaacacuagga
	.((((((..((.((((((((((((((((.(((((((((...))))))))))))))))))).))))))..))...(((((.(((((((((...((((((((...........))))))))...((....)).......))))))).)).)))))...)))).)).

##################################################

##################################################
>Contig6057.540.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.0149666666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuaggccuacggagugguga-ccuucuugga-ggagaccggggucgcc
            +++--+++----+++-++---|++++++++++|+++++++++-+++-++
            +++||+++---|+++-++----++++++++++-+++++++++-+++-++
    REV:    cgg--cggcag-cuccccuauggggaggaucugcuucuggccguagggg
	
	gcuaggccuacggaguggugaccuucuuggaggagaccggggucgccuaggaggugaacgccuccuuagagguaguggagaacgccuacgaaugggacugccacguacucuucguggagaaguccuuggaggggaucgguaucuucucgaaggaggagauggagaccgaccccuaccuggggaugccggucuucgucuaggagggguauccccucgacggcggcg
	(((..(((....(((.((...(((((((((((((((((((.(((.((.(((((((....))))))).....((((((.....))).)))....((((((.(((((.......)))))...)))))).(((((((.(((((((((((((....))))))))....)))))))))).)).)).))).))))))))).))))))))))....)).)))...)))))).

##################################################

##################################################
>Contig6057.545.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.0174916666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccuacg--gagugguga-ccuucuugga-ggagaccggggucgcc
            +++--++||+++-++---|++++++++++|+++++++++-+++-++
            +++--++--+++-++----++++++++++-+++++++++-+++-++
    REV:    cggcggcagcuccccuauggggaggaucugcuucuggccguagggg
	
	gccuacggaguggugaccuucuuggaggagaccggggucgccuaggaggugaacgccuccuuagagguaguggagaacgccuacgaaugggacugccacguacucuucguggagaaguccuuggaggggaucgguaucuucucgaaggaggagauggagaccgaccccuaccuggggaugccggucuucgucuaggagggguauccccucgacggcggcg
	(((..(((((.((...(((((((((((((((((((.(((.((.(((((((....))))))).....((((((.....))).)))....((((((.(((((.......)))))...)))))).(((((((.(((((((((((((....))))))))....)))))))))).)).)).))).))))))))).))))))))))....)).)))..))..))).

##################################################

##################################################
>Contig6057.552.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	0.0257416666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagugguga-ccuucuugga-ggagaccggggucgcc
            +++-++---|++++++++++|+++++++++-+++-++
            +++-++----++++++++++-+++++++++-+++-++
    REV:    cuccccuauggggaggaucugcuucuggccguagggg
	
	gaguggugaccuucuuggaggagaccggggucgccuaggaggugaacgccuccuuagagguaguggagaacgccuacgaaugggacugccacguacucuucguggagaaguccuuggaggggaucgguaucuucucgaaggaggagauggagaccgaccccuaccuggggaugccggucuucgucuaggagggguauccccucgacggcggcgaaccgg
	(((.((...(((((((((((((((((((.(((.((.(((((((....))))))).....((((((.....))).)))....((((((.(((((.......)))))...)))))).(((((((.(((((((((((((....))))))))....)))))))))).)).)).))).))))))))).))))))))))....)).)))..(((.......))).

##################################################

##################################################
>Contig6057.636.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	-1.510042	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccuu-gg-aggggaucggu----aucuucuc
            ++++++|++|+++++-+++++||||++++++++
            ++++++-++-+++++|+++++----++++++++
    REV:    uagggguccaucccc-agccagagguagaggag
	
	acugccacguacucuucguggagaaguccuuggaggggaucgguaucuucucgaaggaggagauggagaccgaccccuaccuggggaugccggucuucgucuaggagggguauccccucgacggcggcgaaccgga
	.((.(((((.......)))))))..(((((((((((((.(((((((((((((....))))))))....)))))))))).)).)))))).((((((.(((((...((((((...))))))...))))).)).)))).

##################################################

##################################################
>Contig6057.639.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	-1.510042	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccuu-gg-aggggaucggu----aucuucuc
            ++++++|++|+++++-+++++||||++++++++
            ++++++-++-+++++|+++++----++++++++
    REV:    uagggguccaucccc-agccagagguagaggag
	
	gccacguacucuucguggagaaguccuuggaggggaucgguaucuucucgaaggaggagauggagaccgaccccuaccuggggaugccggucuucgucuaggagggguauccccucgacggcggcgaaccgga
	.(((((.......)))))....(((((((((((((.(((((((((((((....))))))))....)))))))))).)).)))))).((((((.(((((...((((((...))))))...))))).)).)))).

##################################################

##################################################
>Contig6057.643.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-0.8749575	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucuucgugga-gaag-------uccuu-gg-aggggaucggu----aucuucuc
            +++++++++-++++|++++|||||||+++++|++|+++++-+++++||||++++++++
            +++++++++-++++-++++-------+++++-++-+++++|+++++----++++++++
    REV:    uauggggaggaucugcuucuggccguagggguccaucccc-agccagagguagaggag
	
	cguacucuucguggagaaguccuuggaggggaucgguaucuucucgaaggaggagauggagaccgaccccuaccuggggaugccggucuucgucuaggagggguauc
	.(((((((((.((((((((((((((((((((.(((((((((((((....))))))))....)))))))))).)).))))).......)))).)))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6057.646.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	-1.510042	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccuu-gg-aggggaucggu----aucuucuc
            ++++++|++|+++++-+++++||||++++++++
            ++++++-++-+++++|+++++----++++++++
    REV:    uagggguccaucccc-agccagagguagaggag
	
	acucuucguggagaaguccuuggaggggaucgguaucuucucgaaggaggagauggagaccgaccccuaccuggggaugccggucuucgucuaggagggguauccccucgacggcggcgaaccgga
	.((((....))))..(((((((((((((.(((((((((((((....))))))))....)))))))))).)).)))))).((((((.(((((...((((((...))))))...))))).)).)))).

##################################################

##################################################
>Contig6057.660.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	-1.510042	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccuu-gg-aggggaucggu----aucuucuc
            ++++++|++|+++++-+++++||||++++++++
            ++++++-++-+++++|+++++----++++++++
    REV:    uagggguccaucccc-agccagagguagaggag
	
	aguccuuggaggggaucgguaucuucucgaaggaggagauggagaccgaccccuaccuggggaugccggucuucgucuaggagggguauccccucgacggcggcgaaccgga
	.(((((((((((((.(((((((((((((....))))))))....)))))))))).)).)))))).((((((.(((((...((((((...))))))...))))).)).)))).

##################################################

##################################################
>Contig6057.662.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	-2.76693	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuugg-aggggaucggu----aucuucuc
            ++--++|+++++-+++++||||++++++++
            ++-|++-+++++|+++++----++++++++
    REV:    ggu-ccaucccc-agccagagguagaggag
	
	uccuuggaggggaucgguaucuucucgaaggaggagauggagaccgaccccuaccuggggaugccggucuucgucuaggagggguaucc
	.((..(((((((.(((((((((((((....))))))))....)))))))))).)).))(((((((..(((((.....))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6065.538.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	3.00111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaauguccaucggcuguugac--cagcauacucguggcgaaauuggaggagucagc-cucacugugccgucuu
            ++++--++++++-++++++++-||+++++--+++---++++--+++-++-++-++++|+++-++++++-+++++
            ++++--++++++|++++++++---+++++--+++|||++++-|+++-++-++|++++-+++-++++++-+++++
    REV:    cguuugggguag-ugguagcuuaagucguggggg---uguuc-aauguuguu-guugugagagacacgacagaa
	
	cuucggacgcgagcaggugggggugguugcuugaccaccaacccguaauguccaucggcuguugaccagcauacucguggcgaaauuggaggagucagccucacugugccgucuuugaaaaagacagcacagagaguguuguuguuguaacuugugggggugcugaauucgauggugaugggguuugcuucgcucgaacggau
	.((((....(((((.(((...(((((((....))))))).))).((((..((((((.((((((((.(((((..(((...((((..(((.((.((.(((((((.((((((.(((((.....))))).)))))).))).)))))).)).))).)))))))..)))))...))))))))))))))..))))...)))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig6065.546.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	3.00111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaauguccaucggcuguugac--cagcauacucguggcgaaauuggaggagucagc-cucacugugccgucuu
            ++++--++++++-++++++++-||+++++--+++---++++--+++-++-++-++++|+++-++++++-+++++
            ++++--++++++|++++++++---+++++--+++|||++++-|+++-++-++|++++-+++-++++++-+++++
    REV:    cguuugggguag-ugguagcuuaagucguggggg---uguuc-aauguuguu-guugugagagacacgacagaa
	
	gcgagcaggugggggugguugcuugaccaccaacccguaauguccaucggcuguugaccagcauacucguggcgaaauuggaggagucagccucacugugccgucuuugaaaaagacagcacagagaguguuguuguuguaacuugugggggugcugaauucgauggugaugggguuugcuucgcucga
	.(((((.(((...(((((((....))))))).))).((((..((((((.((((((((.(((((..(((...((((..(((.((.((.(((((((.((((((.(((((.....))))).)))))).))).)))))).)).))).)))))))..)))))...))))))))))))))..))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig607.622.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	1.65249066666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccucc-ucuacuucuucgcagaagagcuu
            +++-++|++++++--+++++++++++-+++
            +++-++-++++++--+++++++++++-+++
    REV:    agguggugggugguuaggugucuucugggg
	
	aguuguaaucgaaauccuccuccuccuccucuacuucuucgcagaagagcuuugaugggggucuucuguggauuggugggugguggaaauaaggaugugaagcucugaagccaccagcuaauuggcuuggccucgaggaacaggaacgcaccacuacuggaggagaagaugcagca
	.(((((.(((....((((((...(((.((((((((..(((((((((((.(((.....))).)))))))))))..)))))).)).))).....((.((((...((.(((.((((..((((....)))))))).))).))........))))))......))))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6090.1178.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.154792	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggagguaaa----caucauugcgguua-------uccu
            +++++++---||||++++++++-+++++|||||||++++
            +++++++-------++++++++|+++++-------++++
    REV:    uccuucacugaaggguaguaac-ccgauguaaaagagga
	
	uaggagguaaacaucauugcgguuauccuggccgaaggagaaaauguagcccaaugaugggaagucacuuccu
	.(((((((...((((((((.(((((((((......)))).......))))))))))))).......)))))))

##################################################

##################################################
>Contig6094.605.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	1.385685	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            +++++-++++++++++++--+++++||||||||||||||++++
            +++++-++++++++++++--+++++--------------++++
    REV:    gggggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	gucuuaggaaaucuccccuuuccggaaacuguucccccuuucccccucgggaagggggggcuuuuuccuaacucuccgguugggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccgggggaagaa
	.((((.(((..((((((((....((((((.(((((((((((((.....))))))))))))).....(((((((....))))))))))))).....))))))))....))).(((((.((((((((((((..(((((((((...............))))..............)))))..)))))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.605.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	1.218705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            +++++-+++++++++++++++++++||||||||||||||++++
            +++++-+++++++++++++++++++--------------++++
    REV:    gggggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	gucuuaggaaaucuccccuuuccggaaacuguucccccuuucccccucgggaagggggggcuuuuuccuaacucuccgguugggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccgggggaagaa
	.((((.(((..((((((((....((((((.(((((((((((((.....))))))))))))).....(((((((....))))))))))))).....))))))))....))).(((((.(((((((((((((((((((((((...............))))..............))))))))))))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.610.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	1.385685	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            +++++-++++++++++++--+++++||||||||||||||++++
            +++++-++++++++++++--+++++--------------++++
    REV:    gggggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	aggaaaucuccccuuuccggaaacuguucccccuuucccccucgggaagggggggcuuuuuccuaacucuccgguugggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccggggga
	.(((..((((((((....((((((.(((((((((((((.....))))))))))))).....(((((((....))))))))))))).....))))))))....))).(((((.((((((((((((..(((((((((...............))))..............)))))..)))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.610.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	1.218705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            +++++-+++++++++++++++++++||||||||||||||++++
            +++++-+++++++++++++++++++--------------++++
    REV:    gggggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	aggaaaucuccccuuuccggaaacuguucccccuuucccccucgggaagggggggcuuuuuccuaacucuccgguugggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccggggga
	.(((..((((((((....((((((.(((((((((((((.....))))))))))))).....(((((((....))))))))))))).....))))))))....))).(((((.(((((((((((((((((((((((...............))))..............))))))))))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.617.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	3.843301	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccccccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            ++--+++++-++++++++++++--+++++||||||||||||||++++
            ++--+++++-++++++++++++--+++++--------------++++
    REV:    agaagggggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	cuccccuuuccggaaacuguucccccuuucccccucgggaagggggggcuuuuuccuaacucuccgguugggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccgggggaagaa
	.((((((..((((((((.(((((((((((((.....))))))))))))).....(((((((....)))))))))))))......))..)))))).((..(((((.((((((((((((..(((((((((...............))))..............)))))..)))))))))))).)))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig6094.617.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	2.9480675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccccccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            ++--+++++-+++++++++++++++++++||||||||||||||++++
            ++--+++++-+++++++++++++++++++--------------++++
    REV:    agaagggggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	cuccccuuuccggaaacuguucccccuuucccccucgggaagggggggcuuuuuccuaacucuccgguugggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccgggggaagaa
	.((((((..((((((((.(((((((((((((.....))))))))))))).....(((((((....)))))))))))))......))..)))))).((..(((((.(((((((((((((((((((((((...............))))..............))))))))))))))))))).)))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig6094.627.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	1.203111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            +++-+++++++++++++++++++||||||||||||||++++
            +++-+++++++++++++++++++--------------++++
    REV:    gggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	cggaaacuguucccccuuucccccucgggaagggggggcuuuuuccuaacucuccgguugggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccggggga
	.((((((.(((((((((((((.....))))))))))))).....(((((((....))))))))))))).....(((((((....)))))))(((.(((((((((((((((((((((((...............))))..............))))))))))))))))))).)))...

##################################################

##################################################
>Contig6094.627.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	1.369361	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            +++-++++++++++++--+++++||||||||||||||++++
            +++-++++++++++++--+++++--------------++++
    REV:    gggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	cggaaacuguucccccuuucccccucgggaagggggggcuuuuuccuaacucuccgguugggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccggggga
	.((((((.(((((((((((((.....))))))))))))).....(((((((....))))))))))))).....(((((((....)))))))(((.((((((((((((..(((((((((...............))))..............)))))..)))))))))))).)))...

##################################################

##################################################
>Contig6094.635.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	1.369361	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            +++-++++++++++++--+++++||||||||||||||++++
            +++-++++++++++++--+++++--------------++++
    REV:    gggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	guucccccuuucccccucgggaagggggggcuuuuuccuaacucuccgguugggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccgggggaaga
	(((((((((((((.....))))))))))))).....(((((((....))))))).(((((.....(((((((....)))))))(((.((((((((((((..(((((((((...............))))..............)))))..)))))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.635.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	1.203111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            +++-+++++++++++++++++++||||||||||||||++++
            +++-+++++++++++++++++++--------------++++
    REV:    gggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	guucccccuuucccccucgggaagggggggcuuuuuccuaacucuccgguugggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccgggggaaga
	(((((((((((((.....))))))))))))).....(((((((....))))))).(((((.....(((((((....)))))))(((.(((((((((((((((((((((((...............))))..............))))))))))))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.642.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-1.93492733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaagggggggcuuuuuccuaacucuccgguugg
            +++--+++++++++++++++-----+++--+++++
            +++||+++++++++++++++|||||+++--+++++
    REV:    ccc--cccccucgggggagg-----ggguuuaacc
	

>Contig6094.642.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.0478076666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            +++++++++++++++++++||||||||||||||++++
            +++++++++++++++++++--------------++++
    REV:    ccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	cuuucccccucgggaagggggggcuuuuuccuaacucuccgguugggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccgggggaaga
	.((((((((..(((..(((((((((((((((.....(((..(((((.....)))))..))))))))))))))))))))).(((((((((((((((((((((((...............))))..............))))))))))))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.642.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-1.93492733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaagggggggcuuuuuccuaacucuccgguugg
            +++--+++++++++++++++-----+++--+++++
            +++||+++++++++++++++|||||+++--+++++
    REV:    ccc--cccccucgggggagg-----ggguuuaacc
	
	cuuucccccucgggaagggggggcuuuuuccuaacucuccgguugggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccgggggaaga
	.((((((((..(((..(((((((((((((((.....(((..(((((.....)))))..))))))))))))))))))))).((((((((((((..(((((((((...............))))..............)))))..)))))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.642.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.0478076666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            +++++++++++++++++++||||||||||||||++++
            +++++++++++++++++++--------------++++
    REV:    ccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	cuuucccccucgggaagggggggcuuuuuccuaacucuccgguugggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccgggggaaga
	.((((((((..(((..(((((((((..((((.....(((..(((((.....)))))..)))))))..)))))))))))).(((((((((((((((((((((((...............))))..............))))))))))))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.645.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-1.381943	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccucgggaagggggggcuuuuuccuaacucuccgguugg
            ++++++-+++--+++++++++--++++-----+++--+++++
            ++++++|+++||+++++++++--++++|||||+++--+++++
    REV:    ggggga-ccc--cccccucgggggagg-----ggguuuaacc
	
	ucccccucgggaagggggggcuuuuuccuaacucuccgguugggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccu
	.((((((.(((..(((((((((..((((.....(((..(((((.....)))))..)))))))..))))))))))))))))))(((((((((.....))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.645.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-1.3266115	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccucgggaagggggggcuuuuuccuaacucuccgguugg
            ++++++-+++--+++++++++++++++-----+++--+++++
            ++++++|+++||+++++++++++++++|||||+++--+++++
    REV:    ggggga-ccc--cccccucgggggagg-----ggguuuaacc
	
	ucccccucgggaagggggggcuuuuuccuaacucuccgguugggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccu
	.((((((.(((..(((((((((((((((.....(((..(((((.....)))))..)))))))))))))))))))))))))))(((((((((.....))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.652.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-1.93492733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaagggggggcuuuuuccuaacucuccgguugg
            +++--+++++++++++++++-----+++--+++++
            +++||+++++++++++++++|||||+++--+++++
    REV:    ccc--cccccucgggggagg-----ggguuuaacc
	
	cgggaagggggggcuuuuuccuaacucuccgguugggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccu
	.(((..(((((((((((((((.....(((..(((((.....)))))..)))))))))))))))))))))....((((((((((......))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6094.657.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	1.369361	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            +++-++++++++++++--+++++||||||||||||||++++
            +++-++++++++++++--+++++--------------++++
    REV:    gggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	agggggggcuuuuuccuaacucuccgguugggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccgggg
	.(((((((((..((((.....(((..(((((.....)))))..)))))))..)))))))))(((.((((((((((((..(((((((((...............))))..............)))))..)))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.657.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	1.203111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            +++-+++++++++++++++++++||||||||||||||++++
            +++-+++++++++++++++++++--------------++++
    REV:    gggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	agggggggcuuuuuccuaacucuccgguugggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccgggg
	.(((((((((..((((.....(((..(((((.....)))))..)))))))..)))))))))(((.(((((((((((((((((((((((...............))))..............))))))))))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.657.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.14	MeanVal:	-1.83001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggcuuuuuccuaacucuccgguugg
            +++++++++++++++-----+++--+++++
            +++++++++++++++|||||+++--+++++
    REV:    cccccucgggggagg-----ggguuuaacc
	

>Contig6094.657.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	1.369361	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            +++-++++++++++++--+++++||||||||||||||++++
            +++-++++++++++++--+++++--------------++++
    REV:    gggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	agggggggcuuuuuccuaacucuccgguugggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccgggg
	.(((((((((((((((.....(((..(((((.....)))))..))))))))))))))))))(((.((((((((((((..(((((((((...............))))..............)))))..)))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.659.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	1.210908	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            ++++-+++++++++++++++++++||||||||||||||++++
            ++++-+++++++++++++++++++--------------++++
    REV:    ggggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	ggggggcuuuuuccuaacucuccgguugggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccggggg
	((((((((((((((.....(((..(((((.....)))))..)))))))))))))))))((((.(((((((((((((((((((((((...............))))..............))))))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.659.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	1.377523	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            ++++-++++++++++++--+++++||||||||||||||++++
            ++++-++++++++++++--+++++--------------++++
    REV:    ggggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	ggggggcuuuuuccuaacucuccgguugggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccggggg
	((((((((((((((.....(((..(((((.....)))))..)))))))))))))))))((((.((((((((((((..(((((((((...............))))..............)))))..)))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.659.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	1.210908	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            ++++-+++++++++++++++++++||||||||||||||++++
            ++++-+++++++++++++++++++--------------++++
    REV:    ggggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	ggggggcuuuuuccuaacucuccgguugggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccggggg
	((((((((..((((.....(((..(((((.....)))))..)))))))..))))))))((((.(((((((((((((((((((((((...............))))..............))))))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.686.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	1.385685	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            +++++-++++++++++++--+++++||||||||||||||++++
            +++++-++++++++++++--+++++--------------++++
    REV:    gggggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	gggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccggggga
	(((((..((...........))..))))).(((((.((((((((((((..(((((((((...............))))..............)))))..)))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.686.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	1.218705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            +++++-+++++++++++++++++++||||||||||||||++++
            +++++-+++++++++++++++++++--------------++++
    REV:    gggggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	gggguuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccggggga
	(((((..((...........))..))))).(((((.(((((((((((((((((((((((...............))))..............))))))))))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.689.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	1.203111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            +++-+++++++++++++++++++||||||||||||||++++
            +++-+++++++++++++++++++--------------++++
    REV:    gggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	guuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccgggggaaga
	.(((((.....(((((((....)))))))(((.(((((((((((((((((((((((...............))))..............))))))))))))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.689.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	1.369361	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            +++-++++++++++++--+++++||||||||||||||++++
            +++-++++++++++++--+++++--------------++++
    REV:    gggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	guuuccaauuugggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccgggggaaga
	.(((((.....(((((((....)))))))(((.((((((((((((..(((((((((...............))))..............)))))..)))))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.701.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	1.210908	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            ++++-+++++++++++++++++++||||||||||||||++++
            ++++-+++++++++++++++++++--------------++++
    REV:    ggggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	ggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccggggg
	((((((....))))))((((.(((((((((((((((((((((((...............))))..............))))))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.701.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	1.377523	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            ++++-++++++++++++--+++++||||||||||||||++++
            ++++-++++++++++++--+++++--------------++++
    REV:    ggggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	ggggagggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccggggg
	((((((....))))))((((.((((((((((((..(((((((((...............))))..............)))))..)))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.705.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	1.385685	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            +++++-++++++++++++--+++++||||||||||||||++++
            +++++-++++++++++++--+++++--------------++++
    REV:    gggggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	agggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccggggga
	.(((....)))(((((.((((((((((((..(((((((((...............))))..............)))))..)))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.705.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	1.218705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            +++++-+++++++++++++++++++||||||||||||||++++
            +++++-+++++++++++++++++++--------------++++
    REV:    gggggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	agggggcuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccggggga
	.(((....)))(((((.(((((((((((((((((((((((...............))))..............))))))))))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.711.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	2.9480675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccccccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            ++--+++++-+++++++++++++++++++||||||||||||||++++
            ++--+++++-+++++++++++++++++++--------------++++
    REV:    agaagggggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	cuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccgggggaagaa
	.((..(((((.(((((((((((((((((((((((...............))))..............))))))))))))))))))).)))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig6094.711.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	3.843301	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccccccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            ++--+++++-++++++++++++--+++++||||||||||||||++++
            ++--+++++-++++++++++++--+++++--------------++++
    REV:    agaagggggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	cuccccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccgggggaagaa
	.((..(((((.((((((((((((..(((((((((...............))))..............)))))..)))))))))))).)))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig6094.715.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	1.218705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            +++++-+++++++++++++++++++||||||||||||||++++
            +++++-+++++++++++++++++++--------------++++
    REV:    gggggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	ccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccggggga
	.(((((.(((((((((((((((((((((((...............))))..............))))))))))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig6094.715.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	1.385685	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccaggggggggggggggcaaaa--------------cccc
            +++++-++++++++++++--+++++||||||||||||||++++
            +++++-++++++++++++--+++++--------------++++
    REV:    gggggcccccccccccccuuguuuuuuccauuuauaaaagggg
	
	ccccccaggggggggggggggcaaaacccccccccucuuuuuuucggggaaaauauuuaccuuuuuuguucccccccccccccggggga
	.(((((.((((((((((((..(((((((((...............))))..............)))))..)))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig6114.271.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.144243	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaggccccuguugg-ggagcugcagugagaucucugcaaa----acucaaugcgccug--uguguaca
            +++++----+++++++|+++-++-+++--++++-++++++++||||+++++----++++-||++++++++
            +++++-|||+++++++-+++-++|+++--++++|++++++++----+++++||||++++---++++++++
    REV:    uguuca---gacaacugccugga-gucguuuua-agacguuucagaugggu----cggaagaauacaugu
	
	cuguggcuaaacgaggccccuguuggggagcugcagugagaucucugcaaaacucaaugcgccuguguguacaaaacuguguauguacauaagaaggcuggguagacuuugcagaauuuugcugagguccgucaacagacuuguauuuaccgccaugguuugaaaagcaguugaaguuuuuggaggguaauaagaccgcaacgguggggugaaccgcaa
	.(((((....(((((....((((((((((.((.(((..((((.(((((((((((((....((((.((((((((..........))))))))...)))))))))....))))))))))))..))))).))).))))))).)))))..(((((.((((.((((.((((((.......)))))).)).(((......)))...)).))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig6114.280.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.144243	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgaggccccuguugg-ggagcugcagugagaucucugcaaa----acucaaugcgccug--uguguaca
            +++++----+++++++|+++-++-+++--++++-++++++++||||+++++----++++-||++++++++
            +++++-|||+++++++-+++-++|+++--++++|++++++++----+++++||||++++---++++++++
    REV:    uguuca---gacaacugccugga-gucguuuua-agacguuucagaugggu----cggaagaauacaugu
	
	aacgaggccccuguuggggagcugcagugagaucucugcaaaacucaaugcgccuguguguacaaaacuguguauguacauaagaaggcuggguagacuuugcagaauuuugcugagguccgucaacagacuuguauuuaccgccaugguuugaaaagcaguugaaguuuuuggaggguaauaagaccgcaacgguggggugaaccgcaauaaaaaagcga
	.(((((....((((((((((.((.(((..((((.(((((((((((((....((((.((((((((..........))))))))...)))))))))....))))))))))))..))))).))).))))))).))))).((((((.((((.((((.((((((.......)))))).)).(((......)))...)).)))))))))).(((.........))).

##################################################

##################################################
>Contig6114.286.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.3218325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguugg-ggagcugcagugagaucucugcaaa----acucaaugcgccug--uguguaca
            +++++++|+++-++-+++--++++-++++++++||||+++++----++++-||++++++++
            +++++++-+++-++|+++--++++|++++++++----+++++||||++++---++++++++
    REV:    gacaacugccugga-gucguuuua-agacguuucagaugggu----cggaagaauacaugu
	
	gccccuguuggggagcugcagugagaucucugcaaaacucaaugcgccuguguguacaaaacuguguauguacauaagaaggcuggguagacuuugcagaauuuugcugagguccgucaacagacuuguauuuaccgccaugguuugaaaagcaguugaaguuuuuggaggguaauaagaccgcaacgguggggugaaccgcaauaaaaaagcg
	((..((((((((((.((.(((..((((.(((((((((((((....((((.((((((((..........))))))))...)))))))))....))))))))))))..))))).))).)))))))..((((.((((((.((((.((((.((((((.......)))))).)).(((......)))...)).))))))))))..)))).......)).

##################################################

##################################################
>Contig6114.289.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.3218325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguugg-ggagcugcagugagaucucugcaaa----acucaaugcgccug--uguguaca
            +++++++|+++-++-+++--++++-++++++++||||+++++----++++-||++++++++
            +++++++-+++-++|+++--++++|++++++++----+++++||||++++---++++++++
    REV:    gacaacugccugga-gucguuuua-agacguuucagaugggu----cggaagaauacaugu
	
	ccuguuggggagcugcagugagaucucugcaaaacucaaugcgccuguguguacaaaacuguguauguacauaagaaggcuggguagacuuugcagaauuuugcugagguccgucaacagacuuguauuuaccgccaugguuugaaaagcaguugaaguuuuuggaggguaauaagaccgcaacgguggggugaaccgcaau
	.((((((((((.((.(((..((((.(((((((((((((....((((.((((((((..........))))))))...)))))))))....))))))))))))..))))).))).)))))))..((((.((((((.((((.((((.((((((.......)))))).)).(((......)))...)).))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig6116.380.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	1.5649935	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuugcuggcaa---uuuuuaucuuagugaucgauuuguuuccaguaucaguaucaga--acug
            +++++++----|||++++++-----++++++++---------++++++++++++++-||++++
            +++++++-------++++++-----++++++++|||||||||++++++++++++++---++++
    REV:    ggaugacaacuucgaagagucucaacacugguu---------uuauaguuauagucacgugac
	
	ccuugcuggcaauuuuuaucuuagugaucgauuuguuuccaguaucaguaucagaacugacuggcagugcacugauauugauauuuuggucacaacucugagaagcuucaacaguaggu
	.(((((((....((((((.....((((((((.........((((((((((((((.((((.....))))...)))))))))))))))))))))).....)))))).......))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6116.402.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	0.596889833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugaucgauuuguuuccaguaucaguaucaga--acug
            ++++++++---------++++++++++++++-||++++
            ++++++++|||||||||++++++++++++++---++++
    REV:    cacugguu---------uuauaguuauagucacgugac
	
	agugaucgauuuguuuccaguaucaguaucagaacugacuggcagugcacugauauugauauuuuggucacaacucugagaagcuucaacaguagg
	.((((((((.........((((((((((((((.((((.....))))...))))))))))))))))))))))..(((((.((....))..))).)).

##################################################

##################################################
>Contig6116.402.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	0.596889833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugaucgauuuguuuccaguaucaguaucaga--acug
            ++++++++---------++++++++++++++-||++++
            ++++++++|||||||||++++++++++++++---++++
    REV:    cacugguu---------uuauaguuauagucacgugac
	
	agugaucgauuuguuuccaguaucaguaucagaacugacuggcagugcacugauauugauauuuuggucacaacucugagaagcuucaacaguagg
	.((((((((.........((((((((((((((.((((.....))))...))))))))))))))))))))))..(((((...........))).)).

##################################################

##################################################
>Contig615.862.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.7873	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgaagaaauuuugggggcg---cuucccuc-cucaauuaaucg
            +++++++-------++++++++-|||++++++++|++++++---+++
            +++++++|||||||++++++++----++++++++-++++++--|+++
    REV:    ggggguu-------aacccccgaagaggaggggguggguugug-ggc
	
	uuucaaucgaucuuuucuuucaaagagaagagcgagcgccccgauaagucacccccgaagaaauuuugggggcgcuucccuccucaauuaaucgcugggcucggguguugggugggggaggagaagcccccaauugggggagcaauaaaaaaaucccggccccgcguuuuuuccccgcaaaggggggaaaacggguauggccaaaaaaaggggggaagaacagauuuuuuuuuuuaauuauuaagaaaac
	((((..(((.((((((((.....)))))))).)))...((((.........(((((((.......((((((((.((((((((((((((...(((.......)))..)))))).))))))))....))))))))))))))).................((((((.((((((..((((.....))))..))))))))...)))).......)))).))))..........((((((((.....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig615.862.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.806522	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucacccccgaagaaauuuugggggcg---cuucccuc-cucaauuaaucg
            ++--+++++++-------++++++++-|||++++++++|++++++---+++
            ++-|+++++++|||||||++++++++----++++++++-++++++--|+++
    REV:    cga-ggggguu-------aacccccgaagaggaggggguggguugug-ggc
	
	uuucaaucgaucuuuucuuucaaagagaagagcgagcgccccgauaagucacccccgaagaaauuuugggggcgcuucccuccucaauuaaucgcugggcucggguguugggugggggaggagaagcccccaauugggggagcaauaaaaaaaucccggccccgcguuuuuuccccgcaaaggggggaaaacggguauggccaaaaaaaggggggaagaacagauuuuuuuuuuuaauuauuaagaaaac
	((((..(((.((((((((.....)))))))).)))...((((.....((..(((((((.......((((((((.((((((((((((((...(((.......)))..)))))).))))))))....))))))))))))))).))..............((((((.((((((..((((.....))))..))))))))...)))).......)))).))))..........((((((((.....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig615.867.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.7873	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgaagaaauuuugggggcg---cuucccuc-cucaauuaaucg
            +++++++-------++++++++-|||++++++++|++++++---+++
            +++++++|||||||++++++++----++++++++-++++++--|+++
    REV:    ggggguu-------aacccccgaagaggaggggguggguugug-ggc
	
	aucgaucuuuucuuucaaagagaagagcgagcgccccgauaagucacccccgaagaaauuuugggggcgcuucccuccucaauuaaucgcugggcucggguguugggugggggaggagaagcccccaauugggggagcaauaaaaaaaucccggccccgcguuuuuuccccgcaaaggggggaaaacggguauggccaaaaaaaggggggaagaacagauuuuuuuuuuuaauuauuaagaaaac
	.(((.((((((((.....)))))))).)))...((((.........(((((((.......((((((((.((((((((((((((...(((.......)))..)))))).))))))))....))))))))))))))).................((((((.((((((..((((.....))))..))))))))...)))).......))))...............((((((((.....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig615.867.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.806522	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucacccccgaagaaauuuugggggcg---cuucccuc-cucaauuaaucg
            ++--+++++++-------++++++++-|||++++++++|++++++---+++
            ++-|+++++++|||||||++++++++----++++++++-++++++--|+++
    REV:    cga-ggggguu-------aacccccgaagaggaggggguggguugug-ggc
	
	aucgaucuuuucuuucaaagagaagagcgagcgccccgauaagucacccccgaagaaauuuugggggcgcuucccuccucaauuaaucgcugggcucggguguugggugggggaggagaagcccccaauugggggagcaauaaaaaaaucccggccccgcguuuuuuccccgcaaaggggggaaaacggguauggccaaaaaaaggggggaagaacagauuuuuuuuuuuaauuauuaagaaaac
	.(((.((((((((.....)))))))).)))...((((.....((..(((((((.......((((((((.((((((((((((((...(((.......)))..)))))).))))))))....))))))))))))))).))..............((((((.((((((..((((.....))))..))))))))...)))).......))))...............((((((((.....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig615.871.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.7873	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgaagaaauuuugggggcg---cuucccuc-cucaauuaaucg
            +++++++-------++++++++-|||++++++++|++++++---+++
            +++++++|||||||++++++++----++++++++-++++++--|+++
    REV:    ggggguu-------aacccccgaagaggaggggguggguugug-ggc
	
	aucuuuucuuucaaagagaagagcgagcgccccgauaagucacccccgaagaaauuuugggggcgcuucccuccucaauuaaucgcugggcucggguguugggugggggaggagaagcccccaauugggggagcaauaaaaaaaucccggccccgcguuuuuuccccgcaaaggggggaaaacggguauggccaaaaaaaggggggaagaacagauuuuuuuuuuuaauuauuaagaaaac
	.((((((((.....)))))))).......((((.........(((((((.......((((((((.((((((((((((((...(((.......)))..)))))).))))))))....))))))))))))))).................((((((.((((((..((((.....))))..))))))))...)))).......))))...............((((((((.....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig615.871.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.806522	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucacccccgaagaaauuuugggggcg---cuucccuc-cucaauuaaucg
            ++--+++++++-------++++++++-|||++++++++|++++++---+++
            ++-|+++++++|||||||++++++++----++++++++-++++++--|+++
    REV:    cga-ggggguu-------aacccccgaagaggaggggguggguugug-ggc
	
	aucuuuucuuucaaagagaagagcgagcgccccgauaagucacccccgaagaaauuuugggggcgcuucccuccucaauuaaucgcugggcucggguguugggugggggaggagaagcccccaauugggggagcaauaaaaaaaucccggccccgcguuuuuuccccgcaaaggggggaaaacggguauggccaaaaaaaggggggaagaacagauuuuuuuuuuuaauuauuaagaaaac
	.((((((((.....)))))))).......((((.....((..(((((((.......((((((((.((((((((((((((...(((.......)))..)))))).))))))))....))))))))))))))).))..............((((((.((((((..((((.....))))..))))))))...)))).......))))...............((((((((.....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig615.882.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.7873	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgaagaaauuuugggggcg---cuucccuc-cucaauuaaucg
            +++++++-------++++++++-|||++++++++|++++++---+++
            +++++++|||||||++++++++----++++++++-++++++--|+++
    REV:    ggggguu-------aacccccgaagaggaggggguggguugug-ggc
	
	caaagagaagagcgagcgccccgauaagucacccccgaagaaauuuugggggcgcuucccuccucaauuaaucgcugggcucggguguugggugggggaggagaagcccccaauugggggagcaauaaaaaaaucccggccccgcguuuuuuccccgcaaaggggggaaaacggguauggccaaaaaaaggggggaagaacagauuuuuuuuuuua
	.((((((((((.......((((.........(((((((.......((((((((.((((((((((((((...(((.......)))..)))))).))))))))....))))))))))))))).................((((((.((((((..((((.....))))..))))))))...)))).........)))).........))))))))))..

##################################################

##################################################
>Contig615.882.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.806522	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucacccccgaagaaauuuugggggcg---cuucccuc-cucaauuaaucg
            ++--+++++++-------++++++++-|||++++++++|++++++---+++
            ++-|+++++++|||||||++++++++----++++++++-++++++--|+++
    REV:    cga-ggggguu-------aacccccgaagaggaggggguggguugug-ggc
	
	caaagagaagagcgagcgccccgauaagucacccccgaagaaauuuugggggcgcuucccuccucaauuaaucgcugggcucggguguugggugggggaggagaagcccccaauugggggagcaauaaaaaaaucccggccccgcguuuuuuccccgcaaaggggggaaaacggguauggccaaaaaaaggggggaagaacagauuuuuuuuuuua
	.((((((((((.......((((.....((..(((((((.......((((((((.((((((((((((((...(((.......)))..)))))).))))))))....))))))))))))))).))..............((((((.((((((..((((.....))))..))))))))...)))).........)))).........))))))))))..

##################################################

##################################################
>Contig615.890.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.7873	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgaagaaauuuugggggcg---cuucccuc-cucaauuaaucg
            +++++++-------++++++++-|||++++++++|++++++---+++
            +++++++|||||||++++++++----++++++++-++++++--|+++
    REV:    ggggguu-------aacccccgaagaggaggggguggguugug-ggc
	
	agagcgagcgccccgauaagucacccccgaagaaauuuugggggcgcuucccuccucaauuaaucgcugggcucggguguugggugggggaggagaagcccccaauugggggagcaauaaaaaaaucccggccccgcguuuuuuccccgcaaaggggggaaaacggguauggccaaaaaaaggggggaagaacagauuuuuuuuuuuaauuauuaagaaaac
	..........((((.........(((((((.......((((((((.((((((((((((((...(((.......)))..)))))).))))))))....))))))))))))))).................((((((.((((((..((((.....))))..))))))))...)))).......))))...............((((((((.....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig615.890.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.806522	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucacccccgaagaaauuuugggggcg---cuucccuc-cucaauuaaucg
            ++--+++++++-------++++++++-|||++++++++|++++++---+++
            ++-|+++++++|||||||++++++++----++++++++-++++++--|+++
    REV:    cga-ggggguu-------aacccccgaagaggaggggguggguugug-ggc
	
	agagcgagcgccccgauaagucacccccgaagaaauuuugggggcgcuucccuccucaauuaaucgcugggcucggguguugggugggggaggagaagcccccaauugggggagcaauaaaaaaaucccggccccgcguuuuuuccccgcaaaggggggaaaacggguauggccaaaaaaaggggggaagaacagauuuuuuuuuuuaauuauuaagaaaac
	..........((((.....((..(((((((.......((((((((.((((((((((((((...(((.......)))..)))))).))))))))....))))))))))))))).))..............((((((.((((((..((((.....))))..))))))))...)))).......))))...............((((((((.....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig615.897.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.7873	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgaagaaauuuugggggcg---cuucccuc-cucaauuaaucg
            +++++++-------++++++++-|||++++++++|++++++---+++
            +++++++|||||||++++++++----++++++++-++++++--|+++
    REV:    ggggguu-------aacccccgaagaggaggggguggguugug-ggc
	
	gcgccccgauaagucacccccgaagaaauuuugggggcgcuucccuccucaauuaaucgcugggcucggguguugggugggggaggagaagcccccaauugggggagcaauaaaaaaaucccggccccgcguuuuuuccccgcaaaggggggaaaacggguauggccaaaaaaaggggggaagaacagauuuuuuuuuuuaauuauuaagaaaac
	...((((.........(((((((.......((((((((.((((((((((((((...(((.......)))..)))))).))))))))....))))))))))))))).................((((((.((((((..((((.....))))..))))))))...)))).......))))...............((((((((.....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig615.897.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.806522	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucacccccgaagaaauuuugggggcg---cuucccuc-cucaauuaaucg
            ++--+++++++-------++++++++-|||++++++++|++++++---+++
            ++-|+++++++|||||||++++++++----++++++++-++++++--|+++
    REV:    cga-ggggguu-------aacccccgaagaggaggggguggguugug-ggc
	
	gcgccccgauaagucacccccgaagaaauuuugggggcgcuucccuccucaauuaaucgcugggcucggguguugggugggggaggagaagcccccaauugggggagcaauaaaaaaaucccggccccgcguuuuuuccccgcaaaggggggaaaacggguauggccaaaaaaaggggggaagaacagauuuuuuuuuuuaauuauuaagaaaac
	...((((.....((..(((((((.......((((((((.((((((((((((((...(((.......)))..)))))).))))))))....))))))))))))))).))..............((((((.((((((..((((.....))))..))))))))...)))).......))))...............((((((((.....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig615.906.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.7873	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgaagaaauuuugggggcg---cuucccuc-cucaauuaaucg
            +++++++-------++++++++-|||++++++++|++++++---+++
            +++++++|||||||++++++++----++++++++-++++++--|+++
    REV:    ggggguu-------aacccccgaagaggaggggguggguugug-ggc
	
	uaagucacccccgaagaaauuuugggggcgcuucccuccucaauuaaucgcugggcucggguguugggugggggaggagaagcccccaauugggggagcaauaaaaaaaucccggccccgcguuuuuuccccgcaaaggggggaaaacggguauggccaaaaaaaggggggaagaacagauuuuuuuuuuuaauuauuaagaaaac
	.(((((.(((((((.......((((((((.((((((((((((((...(((.......)))..)))))).))))))))....))))))))))))))).............((((((((((.((((((..((((.....))))..))))))))...))))..........))))......))))).((((((((.....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig615.913.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.85631266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccgaagaaauuuugggggcg---cuucccuc-cucaauuaaucg
            ++++++-------++++++++-|||++++++++|++++++---+++
            ++++++|||||||++++++++----++++++++-++++++--|+++
    REV:    gggguu-------aacccccgaagaggaggggguggguugug-ggc
	
	cccccgaagaaauuuugggggcgcuucccuccucaauuaaucgcugggcucggguguugggugggggaggagaagcccccaauugggg
	.((((((.......((((((((.((((((((((((((...(((.......)))..)))))).))))))))....))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig615.917.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-2.1282375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugggggcg---cuucccuc-cucaauuaaucg
            ++++++++-|||++++++++|++++++---+++
            ++++++++----++++++++-++++++--|+++
    REV:    aacccccgaagaggaggggguggguugug-ggc
	
	cgaagaaauuuugggggcgcuucccuccucaauuaaucgcugggcucggguguugggugggggaggagaagcccccaauugggggagcaauaaaaaaaucccggccccgcguuuuuuccccgcaaaggggggaaaacggguauggccaaaaaaaggggggaagaacagauuuuuuuu
	.(((((((((((((((((.((((((((((((((...(((.......)))..)))))).))))))))....))))))))....((((............))))..((((.((((((..((((.....))))..))))))((.....)).......)))).........))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig615.926.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-2.1282375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugggggcg---cuucccuc-cucaauuaaucg
            ++++++++-|||++++++++|++++++---+++
            ++++++++----++++++++-++++++--|+++
    REV:    aacccccgaagaggaggggguggguugug-ggc
	
	uuugggggcgcuucccuccucaauuaaucgcugggcucggguguugggugggggaggagaagcccccaauugggggagcaauaaaaaaaucccggccccgcguuuuuuccccgcaaaggggggaaaacggguauggccaaaaaaaggggggaagaacagauuuuuuuuuuua
	.((((((((.((((((((((((((...(((.......)))..)))))).))))))))....))))))))....((((............))))((((((.((((((..((((.....))))..))))))))...))))....((((..(((((.......)))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig615.926.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-2.1282375	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugggggcg---cuucccuc-cucaauuaaucg
            ++++++++-|||++++++++|++++++---+++
            ++++++++----++++++++-++++++--|+++
    REV:    aacccccgaagaggaggggguggguugug-ggc
	
	uuugggggcgcuucccuccucaauuaaucgcugggcucggguguugggugggggaggagaagcccccaauugggggagcaauaaaaaaaucccggccccgcguuuuuuccccgcaaaggggggaaaacggguauggccaaaaaaaggggggaagaacagauuuuuuuuuuua
	.((((((((.((((((((((((((...(((.......)))..)))))).))))))))....))))))))....((((............))))((((((.((((((..((((.....))))..))))))))...))))....(((((((((((.......))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6157.396.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-0.637766666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggugguguc---ugcaguagaggc-gcug-gucgugagcua--cg
            ++-+++---++|||++++++---+++|++++|++++++++++-||++
            ++-+++--|++---++++++---+++-++++-++++++++++---++
    REV:    cgguacaa-aguccacgucgguaccgccgacgcaguauucggguagc
	
	gugguggugucugcaguagaggcgcuggucgugagcuacguaguucgaugggcuuaugacgcagccgccauggcugcaccugaaacauggcu
	((.(((...((((((((...(((((((((((((((((.((.....))...)))))))))).)))).)))...))))))...))..))).)).

##################################################

##################################################
>Contig6175.802.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.00	MeanVal:	1.64833333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuuugggaagggggggguuuuuucuaaaacccccc
            ++++----++++++--+++++++++++---++++++
            ++++---|++++++--+++++++++++---++++++
    REV:    gaaguaa-uuuuucuuuuaaaaaagguggggggggg
	
	ccuuuugggaagggggggguuuuuucuaaaaccccccgugguggauuauccuuauuuuuggggggggggguguuuuccccccacaggggggggggggggguggaaaaaauuuucuuuuuaaugaagaga
	.((((....((((((..(((((((((((...((((((.....((.....))...((((((..((((((((....)))))))).))))))..))))))...)))))))))))..))))))...))))...

##################################################

##################################################
>Contig6175.802.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.00	MeanVal:	1.64833333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuuugggaagggggggguuuuuucuaaaacccccc
            ++++----++++++--+++++++++++---++++++
            ++++---|++++++--+++++++++++---++++++
    REV:    gaaguaa-uuuuucuuuuaaaaaagguggggggggg
	
	ccuuuugggaagggggggguuuuuucuaaaaccccccgugguggauuauccuuauuuuuggggggggggguguuuuccccccacaggggggggggggggguggaaaaaauuuucuuuuuaaugaagaga
	.((((....((((((..(((((((((((...((((((.....((.....))...((..((..((((((((....)))))))).))..))..))))))...)))))))))))..))))))...))))...

##################################################

##################################################
>Contig6175.802.2	is_not_MIRNA
	VAL:	1.17	MeanVal:	1.212016	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuuugggaagggggggguuuuuucuaaaacccccc
            ++++----++--++--+++++++++++---++++++
            ++++---|++--++--+++++++++++---++++++
    REV:    gaaguaa-uuuuucuuuuaaaaaagguggggggggg
	
	ccuuuugggaagggggggguuuuuucuaaaaccccccgugguggauuauccuuauuuuuggggggggggguguuuuccccccacaggggggggggggggguggaaaaaauuuucuuuuuaaugaagaga
	.((((....((..((..(((((((((((...((((((.....((.....))...((((((..((((((((....)))))))).))))))..))))))...)))))))))))..))..))...))))...

##################################################

##################################################
>Contig6207.1134.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	2.747778	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggucuguugga---auaag-ggcuuuuccc-cu-cgccggc-acuuucauuuccg
            +++-+++++---|||+++++|++++++++--|++|+++++++|++--++-++++++
            +++|+++++------+++++-++++++++---++-+++++++-++--++|++++++
    REV:    ucc-gacagaacggguguucuccgagaggagagaggcggccgaugcuag-aaaggu
	
	caggucuguuggaauaagggcuuuuccccucgccggcacuuucauuuccgccgcacuggaaagaucguagccggcggagagaggagagccucuugugggcaagacagccuu
	.(((.(((((...(((((((((((((..(((((((((((..((.((((((......))))))))..)).))))))).))...)))))))).)))))......)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6207.1146.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.94	MeanVal:	4.34316333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auaag-ggcuuuuccc-cu-cgccggc-acuuucauuuccg
            +++++|++++++++--|++|+++++++|++--++-++++++
            +++++-++++++++---++-+++++++-++--++|++++++
    REV:    uguucuccgagaggagagaggcggccgaugcuag-aaaggu
	
	aauaagggcuuuuccccucgccggcacuuucauuuccgccgcacuggaaagaucguagccggcggagagaggagagccucuugugggcaagacagccu
	.(((((((((((((..(((((((((((..((.((((((......))))))))..)).))))))).))...)))))))).))))).(((......))).

##################################################

##################################################
>Contig6230.1023.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.0269933333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgggagg----ucgagggg-guug---cggcugga--gacgaccuugaug-acuu--ugccgucgacggaaaugcc
            +++++++||||++--++++|++++|||++++-+++||+++--+++---++|++++||++++++++++++----+++
            +++++++----++--++++-++++---++++-+++--+++--+++---++-++++--++++++++++++-|||+++
    REV:    gccuuccuugaagaacuccacgaccgugccguccuuucugaggggugaacuugaguaacgguaguugcug---ugg
	
	acgggaggucgaggggguugcggcuggagacgaccuugaugacuuugccgucgacggaaaugccguugucgccgacaggcuugacgucggcgucgaagaugccgaggguggagucauacuuaaggaggugggaagccugcuugacgccaccggugucguugauggcaaugaguucaaguggggagucuuuccugccgugccagcaccucaagaaguuccuuccga
	.(((((((((..((((((((((((.((((((..(((...((((((((((((((((((....(((...((((((....)))..))).((((((((...)))))))).(((((.((((......((.((((.....)))).)))))).)))))))).))))))))))))..)))).))...)))..)))..))).))))...)))).))))..))....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6239.692.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	3.41562233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaagaaacuuguggaggaaaaaaaggggccagccaaaaaagggcccgagagaaccccgu
            +++----++--+++----+++++++++++-++++--++++-----++++++--------++++
            +++||||++--+++---|+++++++++++-++++-|++++----|++++++---|||||++++
    REV:    ccc----cucggaaaua-uccuuuuuuuugucggg-gguuggug-uugggcgcc-----ggcg
	
	uuucccccgggaauucuuaugggcccguccuuuuuaacccgcguaaagggggguuauuaaggguuuuuccccacaaaaauccggggggaaaaaccccaagggaaaagaaacuuguggaggaaaaaaaggggccagccaaaaaagggcccgagagaaccccguauaaaaagagcggccgcggguugugguugggggcuguuuuuuuuccuauaaaggcucccccccccccuccccggggaaagaggaauuuaccaaaaaaaauuauccacaccccucaaaagucuaaaaagugggggggaggaa
	.((((....))))......(((.....((((((((..((((.....(((((((.......((((((((((((............))))))))))))...(((....((..(((....(((((((((((.((((..((((.....((((((........((((.........))))...))))))....)))).)))).)))))))))))...)))..))))).)))))))...)))).)))))))).....)))..........(((...(((((((.............)))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig6239.692.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	3.41562233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaagaaacuuguggaggaaaaaaaggggccagccaaaaaagggcccgagagaaccccgu
            +++----++--+++----+++++++++++-++++--++++-----++++++--------++++
            +++||||++--+++---|+++++++++++-++++-|++++----|++++++---|||||++++
    REV:    ccc----cucggaaaua-uccuuuuuuuugucggg-gguuggug-uugggcgcc-----ggcg
	
	uuucccccgggaauucuuaugggcccguccuuuuuaacccgcguaaagggggguuauuaaggguuuuuccccacaaaaauccggggggaaaaaccccaagggaaaagaaacuuguggaggaaaaaaaggggccagccaaaaaagggcccgagagaaccccguauaaaaagagcggccgcggguugugguugggggcuguuuuuuuuccuauaaaggcucccccccccccuccccggggaaagaggaauuuaccaaaaaaaauuauccacaccccucaaaagucuaaaaagugggggggaggaa
	.((((....))))......(((.....((((((((..(((.((...(((((((.......((((((((((((............))))))))))))...(((....((..(((....(((((((((((.((((..((((.....((((((........((((.........))))...))))))....)))).)))).)))))))))))...)))..))))).)))))))...))))))))))))).....)))..........(((...(((((((.............)))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig6239.699.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	3.41562233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaagaaacuuguggaggaaaaaaaggggccagccaaaaaagggcccgagagaaccccgu
            +++----++--+++----+++++++++++-++++--++++-----++++++--------++++
            +++||||++--+++---|+++++++++++-++++-|++++----|++++++---|||||++++
    REV:    ccc----cucggaaaua-uccuuuuuuuugucggg-gguuggug-uugggcgcc-----ggcg
	
	cgggaauucuuaugggcccguccuuuuuaacccgcguaaagggggguuauuaaggguuuuuccccacaaaaauccggggggaaaaaccccaagggaaaagaaacuuguggaggaaaaaaaggggccagccaaaaaagggcccgagagaaccccguauaaaaagagcggccgcggguugugguugggggcuguuuuuuuuccuauaaaggcucccccccccccuccccggggaaagaggaauuuaccaaaaaaaauuauccacaccccucaaaagucuaaaaagugggggggaggaaaaaccc
	.(((........(((.....((((((((..(((.((...(((((((.......((((((((((((............))))))))))))...(((....((..(((....(((((((((((.((((..((((.....((((((........((((.........))))...))))))....)))).)))).)))))))))))...)))..))))).)))))))...))))))))))))).....)))..........(((...(((((((.............)))))))..)))....)))

##################################################

##################################################
>Contig6239.699.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	3.41562233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaagaaacuuguggaggaaaaaaaggggccagccaaaaaagggcccgagagaaccccgu
            +++----++--+++----+++++++++++-++++--++++-----++++++--------++++
            +++||||++--+++---|+++++++++++-++++-|++++----|++++++---|||||++++
    REV:    ccc----cucggaaaua-uccuuuuuuuugucggg-gguuggug-uugggcgcc-----ggcg
	
	cgggaauucuuaugggcccguccuuuuuaacccgcguaaagggggguuauuaaggguuuuuccccacaaaaauccggggggaaaaaccccaagggaaaagaaacuuguggaggaaaaaaaggggccagccaaaaaagggcccgagagaaccccguauaaaaagagcggccgcggguugugguugggggcuguuuuuuuuccuauaaaggcucccccccccccuccccggggaaagaggaauuuaccaaaaaaaauuauccacaccccucaaaagucuaaaaagugggggggaggaaaaaccc
	.(((........(((.....((((((((..((((.....(((((((.......((((((((((((............))))))))))))...(((....((..(((....(((((((((((.((((..((((.....((((((........((((.........))))...))))))....)))).)))).)))))))))))...)))..))))).)))))))...)))).)))))))).....)))..........(((...(((((((.............)))))))..)))....)))

##################################################

##################################################
>Contig6239.710.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	3.41562233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaagaaacuuguggaggaaaaaaaggggccagccaaaaaagggcccgagagaaccccgu
            +++----++--+++----+++++++++++-++++--++++-----++++++--------++++
            +++||||++--+++---|+++++++++++-++++-|++++----|++++++---|||||++++
    REV:    ccc----cucggaaaua-uccuuuuuuuugucggg-gguuggug-uugggcgcc-----ggcg
	
	augggcccguccuuuuuaacccgcguaaagggggguuauuaaggguuuuuccccacaaaaauccggggggaaaaaccccaagggaaaagaaacuuguggaggaaaaaaaggggccagccaaaaaagggcccgagagaaccccguauaaaaagagcggccgcggguugugguugggggcuguuuuuuuuccuauaaaggcucccccccccccuccccggggaaagaggaauuuaccaaaaaaaauuauccacaccccucaaaagucuaaaaagugggggggaggaa
	.(((.....((((((((..(((.((...(((((((.......((((((((((((............))))))))))))...(((....((..(((....(((((((((((.((((..((((.....((((((........((((.........))))...))))))....)))).)))).)))))))))))...)))..))))).)))))))...))))))))))))).....)))..........(((...(((((((.............)))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig6239.710.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	3.41562233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaagaaacuuguggaggaaaaaaaggggccagccaaaaaagggcccgagagaaccccgu
            +++----++--+++----+++++++++++-++++--++++-----++++++--------++++
            +++||||++--+++---|+++++++++++-++++-|++++----|++++++---|||||++++
    REV:    ccc----cucggaaaua-uccuuuuuuuugucggg-gguuggug-uugggcgcc-----ggcg
	
	augggcccguccuuuuuaacccgcguaaagggggguuauuaaggguuuuuccccacaaaaauccggggggaaaaaccccaagggaaaagaaacuuguggaggaaaaaaaggggccagccaaaaaagggcccgagagaaccccguauaaaaagagcggccgcggguugugguugggggcuguuuuuuuuccuauaaaggcucccccccccccuccccggggaaagaggaauuuaccaaaaaaaauuauccacaccccucaaaagucuaaaaagugggggggaggaa
	.(((.....((((((((..((((.....(((((((.......((((((((((((............))))))))))))...(((....((..(((....(((((((((((.((((..((((.....((((((........((((.........))))...))))))....)))).)))).)))))))))))...)))..))))).)))))))...)))).)))))))).....)))..........(((...(((((((.............)))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig6239.718.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	3.41562233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaagaaacuuguggaggaaaaaaaggggccagccaaaaaagggcccgagagaaccccgu
            +++----++--+++----+++++++++++-++++--++++-----++++++--------++++
            +++||||++--+++---|+++++++++++-++++-|++++----|++++++---|||||++++
    REV:    ccc----cucggaaaua-uccuuuuuuuugucggg-gguuggug-uugggcgcc-----ggcg
	
	guccuuuuuaacccgcguaaagggggguuauuaaggguuuuuccccacaaaaauccggggggaaaaaccccaagggaaaagaaacuuguggaggaaaaaaaggggccagccaaaaaagggcccgagagaaccccguauaaaaagagcggccgcggguugugguugggggcuguuuuuuuuccuauaaaggcucccccccccccuccccggggaaagaggaauuuaccaaaaaaaauuauccacaccccucaaaagucuaaaaagugggggggaggaa
	.((((((((..((((.....(((((((.......((((((((((((............))))))))))))...(((....((..(((....(((((((((((.((((..((((.....((((((........((((.........))))...))))))....)))).)))).)))))))))))...)))..))))).)))))))...)))).))))))))..................(((...(((((((.............)))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig6239.718.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	3.41562233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaagaaacuuguggaggaaaaaaaggggccagccaaaaaagggcccgagagaaccccgu
            +++----++--+++----+++++++++++-++++--++++-----++++++--------++++
            +++||||++--+++---|+++++++++++-++++-|++++----|++++++---|||||++++
    REV:    ccc----cucggaaaua-uccuuuuuuuugucggg-gguuggug-uugggcgcc-----ggcg
	
	guccuuuuuaacccgcguaaagggggguuauuaaggguuuuuccccacaaaaauccggggggaaaaaccccaagggaaaagaaacuuguggaggaaaaaaaggggccagccaaaaaagggcccgagagaaccccguauaaaaagagcggccgcggguugugguugggggcuguuuuuuuuccuauaaaggcucccccccccccuccccggggaaagaggaauuuaccaaaaaaaauuauccacaccccucaaaagucuaaaaagugggggggaggaa
	.((((((((..(((.((...(((((((.......((((((((((((............))))))))))))...(((....((..(((....(((((((((((.((((..((((.....((((((........((((.........))))...))))))....)))).)))).)))))))))))...)))..))))).)))))))...)))))))))))))..................(((...(((((((.............)))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig624.1011.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.8050625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgggccucccuccgguuuccgacacccgg----------gc-cgauuugacag
            +++++++++++++++--+++++-+++--+++||||||||||++|+++--++++++
            +++++++++++++++--+++++-+++--+++----------++-+++-|++++++
    REV:    uugcccggggggggggaaggggguguucgccucuuuuuuuucgcgcuu-guuguc
	
	acuccccucuggcgggccucccuccgguuuccgacacccgggccgauuugacaggagaaauacuguuguucgcgcuuuuuuuucuccgcuugugggggaaggggggggggcccguuucuuucacuaaaagccaccgccggcgugguggagagauuauuuuccucuucuuucggcggggggugggggggggguuguccuccccccccccccgagggggcggugcggggguggg
	.((((((((.(((((((((((((((..(((((.(((..((((((((..((((((........)))))).))).))..........)))..))).)))))..)))))))))))))))...............(((((((.((.(((.((((((.........))))))..))))).(((((.((((((((((....))))))))))))))).....))))))).))))).)))

##################################################

##################################################
>Contig624.1020.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.8050625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgggccucccuccgguuuccgacacccgg----------gc-cgauuugacag
            +++++++++++++++--+++++-+++--+++||||||||||++|+++--++++++
            +++++++++++++++--+++++-+++--+++----------++-+++-|++++++
    REV:    uugcccggggggggggaaggggguguucgccucuuuuuuuucgcgcuu-guuguc
	
	uggcgggccucccuccgguuuccgacacccgggccgauuugacaggagaaauacuguuguucgcgcuuuuuuuucuccgcuugugggggaaggggggggggcccguuucuuucacuaaaagccaccgccggcgugguggagagauuauuuuccucuucuuucggcggggggugggggggggguuguccuccccccccccccgagggggcggugcggggguggg
	.(((((((((((((((..(((((.(((..((((((((..((((((........)))))).))).))..........)))..))).)))))..)))))))))))))))....(((((....((.((((((.((.(((.((((((.........))))))..))))).(((((.((((((((((....))))))))))))))).....))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig624.918.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.8050625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgggccucccuccgguuuccgacacccgg----------gc-cgauuugacag
            +++++++++++++++--+++++-+++--+++||||||||||++|+++--++++++
            +++++++++++++++--+++++-+++--+++----------++-+++-|++++++
    REV:    uugcccggggggggggaaggggguguucgccucuuuuuuuucgcgcuu-guuguc
	
	gccuaccaaaaaaucggccccuccauugcaaagggggggaacacccccgacggggacuuuauauggaaaccggggguguuucuccccuggaaaacuccccucuggcgggccucccuccgguuuccgacacccgggccgauuugacaggagaaauacuguuguucgcgcuuuuuuuucuccgcuugugggggaaggggggggggcccguuucuuucacuaaaagccaccgccggcgugguggagagauuauuuuccucuucuuucggcggggggugggggggggguuguccuccccccccccccgagggggcggugcggggguggg
	.((((((.....((((.((((((....((..(((((((((((((((((...((...((......))...)))))))))))))))))))((((((.........(((((((((((((((..(((((.(((..((((((((..((((((........)))))).))).))..........)))..))).)))))..)))))))))))))))((((((((((...(((......))).))))).)))))...))))))..........)).(((((.((((((((((....))))))))))))))))))))).)))).....))))))

##################################################

##################################################
>Contig624.918.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.8050625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgggccucccuccgguuuccgacacccgg----------gc-cgauuugacag
            +++++++++++++++--+++++-+++--+++||||||||||++|+++--++++++
            +++++++++++++++--+++++-+++--+++----------++-+++-|++++++
    REV:    uugcccggggggggggaaggggguguucgccucuuuuuuuucgcgcuu-guuguc
	
	gccuaccaaaaaaucggccccuccauugcaaagggggggaacacccccgacggggacuuuauauggaaaccggggguguuucuccccuggaaaacuccccucuggcgggccucccuccgguuuccgacacccgggccgauuugacaggagaaauacuguuguucgcgcuuuuuuuucuccgcuugugggggaaggggggggggcccguuucuuucacuaaaagccaccgccggcgugguggagagauuauuuuccucuucuuucggcggggggugggggggggguuguccuccccccccccccgagggggcggugcggggguggg
	.((((((.....((((.((((((....((..((((((((((((((((((.....................))))))))))))))))))((((((.........(((((((((((((((..(((((.(((..((((((((..((((((........)))))).))).))..........)))..))).)))))..)))))))))))))))((((((((((...(((......))).))))).)))))...))))))..........)).(((((.((((((((((....))))))))))))))))))))).)))).....))))))

##################################################

##################################################
>Contig624.931.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.8050625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgggccucccuccgguuuccgacacccgg----------gc-cgauuugacag
            +++++++++++++++--+++++-+++--+++||||||||||++|+++--++++++
            +++++++++++++++--+++++-+++--+++----------++-+++-|++++++
    REV:    uugcccggggggggggaaggggguguucgccucuuuuuuuucgcgcuu-guuguc
	
	ucggccccuccauugcaaagggggggaacacccccgacggggacuuuauauggaaaccggggguguuucuccccuggaaaacuccccucuggcgggccucccuccgguuuccgacacccgggccgauuugacaggagaaauacuguuguucgcgcuuuuuuuucuccgcuugugggggaaggggggggggcccguuucuuucacuaaaagccaccgccggcgugguggagagauuauuuuccucuucuuucggcggggggugggggggggguuguccuccccccccccccgagggggcggugcggggguggg
	((.((((((.((((((..(((((((((((((((((...((...((......))...)))))))))))))))))))........((((((.(((((((((((((((..(((((.(((..((((((((..((((((........)))))).))).))..........)))..))).)))))..))))))))))))))).................(((((((...((.((((.((......)))))).)).)))))))((((.((((((((((....)))))))))))))).)))))))))))).)))))).))

##################################################

##################################################
>Contig624.931.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.8050625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgggccucccuccgguuuccgacacccgg----------gc-cgauuugacag
            +++++++++++++++--+++++-+++--+++||||||||||++|+++--++++++
            +++++++++++++++--+++++-+++--+++----------++-+++-|++++++
    REV:    uugcccggggggggggaaggggguguucgccucuuuuuuuucgcgcuu-guuguc
	
	ucggccccuccauugcaaagggggggaacacccccgacggggacuuuauauggaaaccggggguguuucuccccuggaaaacuccccucuggcgggccucccuccgguuuccgacacccgggccgauuugacaggagaaauacuguuguucgcgcuuuuuuuucuccgcuugugggggaaggggggggggcccguuucuuucacuaaaagccaccgccggcgugguggagagauuauuuuccucuucuuucggcggggggugggggggggguuguccuccccccccccccgagggggcggugcggggguggg
	((.((((((.((((((..((((((((((((((((((.....................))))))))))))))))))........((((((.(((((((((((((((..(((((.(((..((((((((..((((((........)))))).))).))..........)))..))).)))))..))))))))))))))).................(((((((...((.((((.((......)))))).)).)))))))((((.((((((((((....)))))))))))))).)))))))))))).)))))).))

##################################################

##################################################
>Contig624.948.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.8050625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgggccucccuccgguuuccgacacccgg----------gc-cgauuugacag
            +++++++++++++++--+++++-+++--+++||||||||||++|+++--++++++
            +++++++++++++++--+++++-+++--+++----------++-+++-|++++++
    REV:    uugcccggggggggggaaggggguguucgccucuuuuuuuucgcgcuu-guuguc
	
	aagggggggaacacccccgacggggacuuuauauggaaaccggggguguuucuccccuggaaaacuccccucuggcgggccucccuccgguuuccgacacccgggccgauuugacaggagaaauacuguuguucgcgcuuuuuuuucuccgcuugugggggaaggggggggggcccguuucuuucacuaaaagccaccgccggcgugguggagagauuauuuuccucuucuuucggcggggggugggggggggguuguccuccccccccccccgagggggcggugcggggguggg
	.(((((((((((((((((...((...((......))...)))))))))))))))))))......((((((((.(((((((((((((((..(((((.(((..((((((((..((((((........)))))).))).))..........)))..))).)))))..)))))))))))))))...............(((((((.((.(((.((((((.........))))))..))))).(((((.((((((((((....))))))))))))))).....))))))).))))).)))

##################################################

##################################################
>Contig624.948.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.8050625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgggccucccuccgguuuccgacacccgg----------gc-cgauuugacag
            +++++++++++++++--+++++-+++--+++||||||||||++|+++--++++++
            +++++++++++++++--+++++-+++--+++----------++-+++-|++++++
    REV:    uugcccggggggggggaaggggguguucgccucuuuuuuuucgcgcuu-guuguc
	
	aagggggggaacacccccgacggggacuuuauauggaaaccggggguguuucuccccuggaaaacuccccucuggcgggccucccuccgguuuccgacacccgggccgauuugacaggagaaauacuguuguucgcgcuuuuuuuucuccgcuugugggggaaggggggggggcccguuucuuucacuaaaagccaccgccggcgugguggagagauuauuuuccucuucuuucggcggggggugggggggggguuguccuccccccccccccgagggggcggugcggggguggg
	.((((((((((((((((((.....................))))))))))))))))))......((((((((.(((((((((((((((..(((((.(((..((((((((..((((((........)))))).))).))..........)))..))).)))))..)))))))))))))))...............(((((((.((.(((.((((((.........))))))..))))).(((((.((((((((((....))))))))))))))).....))))))).))))).)))

##################################################

##################################################
>Contig624.958.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.8050625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgggccucccuccgguuuccgacacccgg----------gc-cgauuugacag
            +++++++++++++++--+++++-+++--+++||||||||||++|+++--++++++
            +++++++++++++++--+++++-+++--+++----------++-+++-|++++++
    REV:    uugcccggggggggggaaggggguguucgccucuuuuuuuucgcgcuu-guuguc
	
	acacccccgacggggacuuuauauggaaaccggggguguuucuccccuggaaaacuccccucuggcgggccucccuccgguuuccgacacccgggccgauuugacaggagaaauacuguuguucgcgcuuuuuuuucuccgcuugugggggaaggggggggggcccguuucuuucacuaaaagccaccgccggcgugguggagagauuauuuuccucuucuuucggcggggggugggggggggguuguccuccccccccccccgagggggcggugcgggggugg
	.((((((((..(((((((......))...(((((((.......))))))).....)))))...(((((((((((((((..(((((.(((..((((((((..((((((........)))))).))).))..........)))..))).)))))..)))))))))))))))...............(((((((.((.(((.((((((.........))))))..))))).(((((.((((((((((....))))))))))))))).....))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig624.986.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.8050625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgggccucccuccgguuuccgacacccgg----------gc-cgauuugacag
            +++++++++++++++--+++++-+++--+++||||||||||++|+++--++++++
            +++++++++++++++--+++++-+++--+++----------++-+++-|++++++
    REV:    uugcccggggggggggaaggggguguucgccucuuuuuuuucgcgcuu-guuguc
	
	accggggguguuucuccccuggaaaacuccccucuggcgggccucccuccgguuuccgacacccgggccgauuugacaggagaaauacuguuguucgcgcuuuuuuuucuccgcuugugggggaaggggggggggcccguuucuuucacuaaaagccaccgccggcgugguggagagauuauuuuccucuucuuucggcggggggugggggggggguuguccuccccccccccccgagggggcggugcggggguggg
	.(((((((.......)))))))....((((((((.(((((((((((((((..(((((.(((..((((((((..((((((........)))))).))).))..........)))..))).)))))..)))))))))))))))...............(((((((.((.(((.((((((.........))))))..))))).(((((.((((((((((....))))))))))))))).....))))))).))))).)))

##################################################

##################################################
>Contig624.997.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.8050625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgggccucccuccgguuuccgacacccgg----------gc-cgauuugacag
            +++++++++++++++--+++++-+++--+++||||||||||++|+++--++++++
            +++++++++++++++--+++++-+++--+++----------++-+++-|++++++
    REV:    uugcccggggggggggaaggggguguucgccucuuuuuuuucgcgcuu-guuguc
	
	uucuccccuggaaaacuccccucuggcgggccucccuccgguuuccgacacccgggccgauuugacaggagaaauacuguuguucgcgcuuuuuuuucuccgcuugugggggaaggggggggggcccguuucuuucacuaaaagccaccgccggcgugguggagagauuauuuuccucuucuuucggcggggggugggggggggguuguccuccccccccccccgagggggcggugcggggguggg
	.((.((((((....(((((((((.(((((((((((((((..(((((.(((..((((((((..((((((........)))))).))).))..........)))..))).)))))..))))))))))))))).................(((((((...((.((((.((......)))))).)).)))))))((((.((((((((((....)))))))))))))).))))))..))).)))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig625.687.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.26088	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaa
            +++++++-++++++++++++---------++++++
            +++++++|++++++++++++|||||||||++++++
    REV:    ccccccc-ccccuugguuuu---------uuuuuu
	
	gcaaaucgguuaaccccccaagggggggcuuuucuucauacacccccgccgguagggaauuuccacuuucuggggggggggguguuguccccccagacgggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccccucccccgcg
	((.....((....))......((((((((.......(((...(((((.((((.((((.....)).))..)))).)))))..)))..)))))))).....(((((((.((((((((((((.........((((((......)))))))))))))))))))))))))..((((((((((........))))))))))........)).

##################################################

##################################################
>Contig625.693.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.26088	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaa
            +++++++-++++++++++++---------++++++
            +++++++|++++++++++++|||||||||++++++
    REV:    ccccccc-ccccuugguuuu---------uuuuuu
	
	cgguuaaccccccaagggggggcuuuucuucauacacccccgccgguagggaauuuccacuuucuggggggggggguguuguccccccagacgggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccccucccccgcg
	(((............((((((((.......(((...(((((.((((.((((.....)).))..)))).)))))..)))..)))))))).....(((((((.((((((((((((.........((((((......)))))))))))))))))))))))))..((((((((((........))))))))))......)))..

##################################################

##################################################
>Contig625.714.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.26088	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaa
            +++++++-++++++++++++---------++++++
            +++++++|++++++++++++|||||||||++++++
    REV:    ccccccc-ccccuugguuuu---------uuuuuu
	
	gcuuuucuucauacacccccgccgguagggaauuuccacuuucuggggggggggguguuguccccccagacgggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccccucccccgcg
	((.............(((((.((((.((((.....)).))..)))))))))((((....(((......))).(((((((.((((((((((((.........((((((......)))))))))))))))))))))))))..((((((((((........))))))))))...)))).)).

##################################################

##################################################
>Contig625.728.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.26088	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaa
            +++++++-++++++++++++---------++++++
            +++++++|++++++++++++|||||||||++++++
    REV:    ccccccc-ccccuugguuuu---------uuuuuu
	
	acccccgccgguagggaauuuccacuuucuggggggggggguguuguccccccagacgggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccccucccccgcg
	.....((.(((..((((..........((((((((((.((...)).))))))))))..(((((((.((((((((((((.........((((((......)))))))))))))))))))))))))..((((((((((........))))))))))..)))))))))

##################################################

##################################################
>Contig625.732.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.26088	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaa
            +++++++-++++++++++++---------++++++
            +++++++|++++++++++++|||||||||++++++
    REV:    ccccccc-ccccuugguuuu---------uuuuuu
	
	ccgccgguagggaauuuccacuuucuggggggggggguguuguccccccagacgggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccccucccccgcg
	.((.(((..((((..........((((((((((.((...)).))))))))))..(((((((.((((((((((((.........((((((......)))))))))))))))))))))))))..((((((((((........))))))))))..)))))))))

##################################################

##################################################
>Contig625.742.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.26088	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaa
            +++++++-++++++++++++---------++++++
            +++++++|++++++++++++|||||||||++++++
    REV:    ccccccc-ccccuugguuuu---------uuuuuu
	
	ggaauuuccacuuucuggggggggggguguuguccccccagacgggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccccucccccg
	((.....)).......(((((((((((......)))))).....(((((((.((((((((((((.........((((((......)))))))))))))))))))))))))..((((((((((........))))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig625.758.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.26088	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaa
            +++++++-++++++++++++---------++++++
            +++++++|++++++++++++|||||||||++++++
    REV:    ccccccc-ccccuugguuuu---------uuuuuu
	
	ggggggggggguguuguccccccagacgggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccccucccccg
	(((((((((((......)))))).....(((((((.((((((((((((.........((((((......)))))))))))))))))))))))))..((((((((((........))))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig625.773.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.26088	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaa
            +++++++-++++++++++++---------++++++
            +++++++|++++++++++++|||||||||++++++
    REV:    ccccccc-ccccuugguuuu---------uuuuuu
	
	guccccccagacgggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccc
	(((......))).(((((((.((((((((((((.........((((((......)))))))))))))))))))))))))..((((((((((........)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig625.786.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.26088	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaa
            +++++++-++++++++++++---------++++++
            +++++++|++++++++++++|||||||||++++++
    REV:    ccccccc-ccccuugguuuu---------uuuuuu
	
	ggggggguggggggccaaaauuuuuuucggggaaauaauauuuuuuuuuuugguucccccccccccgcggaaaaaaaacaaaacaauuuuuuuuccc
	(((((((.((((((((((((.........((((((......)))))))))))))))))))))))))..((((((((((........)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6284.270.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	8.33055	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggggucaccgucucc-ccuucccucuuuuccucuuu-uucguugc--cgguga-gggaggc
            ++-+++--++++++++|+++++-++++++---+++++|++++--++||+++++-|+++++++
            ++-+++-|++++++++-+++++-++++++---+++++-++++--++--+++++--+++++++
    REV:    augccgc-ggcaggggcggaagugagagaugaagaaaggagugucgcugucgccgccuuucg
	

>Contig6284.270.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.288896	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuguuccuagccuuaauuucccgagcaagu-cagcggcuaauuucauuacccuugcucuuccucucgccg--ucu-gucuccucuc
            ++++++----+++++------+++-++++--|+++-+++-----++-++----++++++++++++--+++-||+++|++++++++++
            ++++++||||+++++-|||||+++|++++---+++-+++-||||++-++-|||++++++++++++||+++---+++-++++++++++
    REV:    gaacga----cgggga-----ggc-cguugaugucaccgc----agcagc---aacgaggagggg--uggagaggaguagaggagag
	
	ccuuguuccuagccuuaauuucccgagcaagucagcggcuaauuucauuacccuugcucuuccucucgccgucugucuccucuccggccgauggccgcgucgucggcgguggggucaccgucuccccuucccucuuuuccucuuuuucguugccggugagggaggcgacggcuuuccgccgcugucgcugugaggaaagaaguagagagugaaggcggggacggcgccguagccgucgcugugagaagcgagggaauagagaggagaugaggagagguggggaggagcaacgacgacgccacuguaguugccggaggggcagcaaga
	.((((((....(((((......(((.((((..(((.(((.....((.((....((((((((((((..(((.(((((((((((((..(((((((((...)))))))))..((.(((..(((((((((((((.((((((...(((((((((..(((((((.(((((((....)))))))..)))))..))..)))).)))))...)))))).))))).)))))))).))).)).((.(((((......))))).))....)))))))))).)))...))))))))))))))).)).)).))).)))...))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6284.295.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	8.33055	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggggucaccgucucc-ccuucccucuuuuccucuuu-uucguugc--cgguga-gggaggc
            ++-+++--++++++++|+++++-++++++---+++++|++++--++||+++++-|+++++++
            ++-+++-|++++++++-+++++-++++++---+++++-++++--++--+++++--+++++++
    REV:    augccgc-ggcaggggcggaagugagagaugaagaaaggagugucgcugucgccgccuuucg
	

>Contig6284.295.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.98137266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagcggcuaauuucauuacccuugcucuuccucucgccg--ucu-gucuccucuc
            +++-+++-----++-++----++++++++++++--+++-||+++|++++++++++
            +++-+++-||||++-++-|||++++++++++++||+++---+++-++++++++++
    REV:    gucaccgc----agcagc---aacgaggagggg--uggagaggaguagaggagag
	
	agcaagucagcggcuaauuucauuacccuugcucuuccucucgccgucugucuccucuccggccgauggccgcgucgucggcgguggggucaccgucuccccuucccucuuuuccucuuuuucguugccggugagggaggcgacggcuuuccgccgcugucgcugugaggaaagaaguagagagugaaggcggggacggcgccguagccgucgcugugagaagcgagggaauagagaggagaugaggagagguggggaggagcaacgacgacgccacuguaguugccggaggggcagcaagaagaagca
	.((....(((.(((.....((.((....((((((((((((..(((.(((((((((((((..(((((((((...)))))))))..((.(((..(((((((((((((.((((((...(((((((((..(((((((.(((((((....)))))))..)))))..))..)))).)))))...)))))).))))).)))))))).))).)).((.(((((......))))).))....)))))))))).)))...))))))))))))))).)).)).))).)))..((((((.....))))))........)).

##################################################

##################################################
>Contig6284.299.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	8.33055	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggggucaccgucucc-ccuucccucuuuuccucuuu-uucguugc--cgguga-gggaggc
            ++-+++--++++++++|+++++-++++++---+++++|++++--++||+++++-|+++++++
            ++-+++-|++++++++-+++++-++++++---+++++-++++--++--+++++--+++++++
    REV:    augccgc-ggcaggggcggaagugagagaugaagaaaggagugucgcugucgccgccuuucg
	
	agucagcggcuaauuucauuacccuugcucuuccucucgccgucugucuccucuccggccgauggccgcgucgucggcgguggggucaccgucuccccuucccucuuuuccucuuuuucguugccggugagggaggcgacggcuuuccgccgcugucgcugugaggaaagaaguagagagugaaggcggggacggcgccguagccgucgcugugagaagcgagggaauagagaggagaugaggagagguggggaggagcaacgacgacgccacuguaguugccggaggggcagcaagaagaagca
	.(((...((.((((...)))).)).(((((((((((..(((.(((((((((((((..(((((((((...)))))))))..((.(((..(((((((((((((.((((((...(((((((((..(((((((.(((((((....)))))))..)))))..))..)))).)))))...)))))).))))).)))))))).))).)).((.(((((......))))).))....)))))))))).)))...))))))))))))))..)))...((..((...((((((.....))))))....))..)).

##################################################

##################################################
>Contig6284.307.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	8.33055	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggggucaccgucucc-ccuucccucuuuuccucuuu-uucguugc--cgguga-gggaggc
            ++-+++--++++++++|+++++-++++++---+++++|++++--++||+++++-|+++++++
            ++-+++-|++++++++-+++++-++++++---+++++-++++--++--+++++--+++++++
    REV:    augccgc-ggcaggggcggaagugagagaugaagaaaggagugucgcugucgccgccuuucg
	
	gcuaauuucauuacccuugcucuuccucucgccgucugucuccucuccggccgauggccgcgucgucggcgguggggucaccgucuccccuucccucuuuuccucuuuuucguugccggugagggaggcgacggcuuuccgccgcugucgcugugaggaaagaaguagagagugaaggcggggacggcgccguagccgucgcugugagaagcgagggaauagagaggagaugaggagagguggggaggagcaacgacgacgccacuguaguugccggaggggcagcaagaagaagca
	(((..((((.......((((((((((((..(((.(((((((((((((..(((((((((...)))))))))..((.(((..(((((((((((((.((((((...(((((((((..(((((((.(((((((....)))))))..)))))..))..)))).)))))...)))))).))))).)))))))).))).)).((.(((((......))))).))....)))))))))).)))...)))))))))))))))................((((((.....))))))..)))).))).

##################################################

##################################################
>Contig6284.322.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	8.33055	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggggucaccgucucc-ccuucccucuuuuccucuuu-uucguugc--cgguga-gggaggc
            ++-+++--++++++++|+++++-++++++---+++++|++++--++||+++++-|+++++++
            ++-+++-|++++++++-+++++-++++++---+++++-++++--++--+++++--+++++++
    REV:    augccgc-ggcaggggcggaagugagagaugaagaaaggagugucgcugucgccgccuuucg
	
	cuugcucuuccucucgccgucugucuccucuccggccgauggccgcgucgucggcgguggggucaccgucuccccuucccucuuuuccucuuuuucguugccggugagggaggcgacggcuuuccgccgcugucgcugugaggaaagaaguagagagugaaggcggggacggcgccguagccgucgcugugagaagcgagggaauagagaggagaugaggagagguggggaggagcaacgacgacgccacuguaguugccggaggggcagcaagaagaagca
	.((((((((((((..(((.(((((((((((((..(((((((((...)))))))))..((.(((..(((((((((((((.((((((...(((((((((..(((((((.(((((((....)))))))..)))))..))..)))).)))))...)))))).))))).)))))))).))).)).((.(((((......))))).))....)))))))))).)))...))))))))))))))).......((..((...((((((.....))))))....))..)).

##################################################

##################################################
>Contig6284.328.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.103082666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucc-ccuucccucuuuuc--cucuuuuucguugccg-gugaggga-ggcgacggcuuuccgccgcugucgcugu
            ++++|+++--+++++++++||+++++++--+++-++-|++------|++++++++++---++-+++++++-++++
            ++++-+++--+++++++++--+++++++--+++-++--++-------++++++++++-||++-+++++++-++++
    REV:    gaggagggguggagaggaguagaggagagauaagggagcgaagagugucgcugccgau--gccgcggcaggggcg
	

>Contig6284.328.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.0849426666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuccucucgccgucugucuccucuccggccg--auggccgcgucgucg
            ++++-+++-------+++--++++++++++--||++++--+++++++++
            ++++-+++|||||||+++--++++++++++----++++--+++++++++
    REV:    gaagaaga-------acgacggggaggccguugaugucaccgcagcagc
	
	cuuccucucgccgucugucuccucuccggccgauggccgcgucgucggcgguggggucaccgucuccccuucccucuuuuccucuuuuucguugccggugagggaggcgacggcuuuccgccgcugucgcugugaggaaagaaguagagagugaaggcggggacggcgccguagccgucgcugugagaagcgagggaauagagaggagaugaggagagguggggaggagcaacgacgacgccacuguaguugccggaggggcagcaagaagaagca
	((((.(((.......(((..((((((((((..((((..(((((((((((((((....))))))(((((((..((((((((((((((((..(((.((.((......((((((((((...((.(((((((.((((.......................)))).))))))).)).)))))))))).......))..)).)))..)))))))..)))))))))..))).))))...)))))))))..))))....))))))))))..)))))).))))..

##################################################

##################################################
>Contig6284.336.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.103082666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucc-ccuucccucuuuuc--cucuuuuucguugccg-gugaggga-ggcgacggcuuuccgccgcugucgcugu
            ++++|+++--+++++++++||+++++++--+++-++-|++------|++++++++++---++-+++++++-++++
            ++++-+++--+++++++++--+++++++--+++-++--++-------++++++++++-||++-+++++++-++++
    REV:    gaggagggguggagaggaguagaggagagauaagggagcgaagagugucgcugccgau--gccgcggcaggggcg
	
	cgccgucugucuccucuccggccgauggccgcgucgucggcgguggggucaccgucuccccuucccucuuuuccucuuuuucguugccggugagggaggcgacggcuuuccgccgcugucgcugugaggaaagaaguagagagugaaggcggggacggcgccguagccgucgcugugagaagcgagggaauagagaggagaugaggagagguggggaggagcaacgacgacgccacuguaguugccggaggggcagcaagaagaagca
	.((..(((((..((((((((((..((((..(((((((((((((((....))))))(((((((..((((((((((((((((..(((.((.((......((((((((((...((.(((((((.((((.......................)))).))))))).)).)))))))))).......))..)).)))..)))))))..)))))))))..))).))))...)))))))))..))))....))))))))))..))).))....)).

##################################################

##################################################
>Contig6284.340.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.103082666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucc-ccuucccucuuuuc--cucuuuuucguugccg-gugaggga-ggcgacggcuuuccgccgcugucgcugu
            ++++|+++--+++++++++||+++++++--+++-++-|++------|++++++++++---++-+++++++-++++
            ++++-+++--+++++++++--+++++++--+++-++--++-------++++++++++-||++-+++++++-++++
    REV:    gaggagggguggagaggaguagaggagagauaagggagcgaagagugucgcugccgau--gccgcggcaggggcg
	
	gucugucuccucuccggccgauggccgcgucgucggcgguggggucaccgucuccccuucccucuuuuccucuuuuucguugccggugagggaggcgacggcuuuccgccgcugucgcugugaggaaagaaguagagagugaaggcggggacggcgccguagccgucgcugugagaagcgagggaauagagaggagaugaggagagguggggaggagcaacgacgacgccacuguaguugccggaggggcagcaagaa
	.(((((..((((((((((..((((..(((((((((((((((....))))))(((((((..((((((((((((((((..(((.((.((......((((((((((...((.(((((((.((((.......................)))).))))))).)).)))))))))).......))..)).)))..)))))))..)))))))))..))).))))...)))))))))..))))....))))))))))..))).)).

##################################################

##################################################
>Contig6284.347.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.103082666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucc-ccuucccucuuuuc--cucuuuuucguugccg-gugaggga-ggcgacggcuuuccgccgcugucgcugu
            ++++|+++--+++++++++||+++++++--+++-++-|++------|++++++++++---++-+++++++-++++
            ++++-+++--+++++++++--+++++++--+++-++--++-------++++++++++-||++-+++++++-++++
    REV:    gaggagggguggagaggaguagaggagagauaagggagcgaagagugucgcugccgau--gccgcggcaggggcg
	
	uccucuccggccgauggccgcgucgucggcgguggggucaccgucuccccuucccucuuuuccucuuuuucguugccggugagggaggcgacggcuuuccgccgcugucgcugugaggaaagaaguagagagugaaggcggggacggcgccguagccgucgcugugagaagcgagggaauagagaggagaugaggagagguggggaggagcaacgacgacgccacuguaguugccggaggggcagcaagaagaagca
	.((((((((((..((((..(((((((((((((((....))))))(((((((..((((((((((((((((..(((.((.((......((((((((((...((.(((((((.((((.......................)))).))))))).)).)))))))))).......))..)).)))..)))))))..)))))))))..))).))))...)))))))))..))))....))))))))))..((........)).

##################################################

##################################################
>Contig6284.356.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.162626999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggggucaccgu--cucc-ccuucccucuuuuc--cucuuuuucguugccg-gugaggga-ggcgacggcuuuccgccgcugucgcugu
            ++++-+++--+++||++++|+++--+++++++++||+++++++--+++-++-|++------|++++++++++---++-+++++++-++++
            ++++-+++--+++--++++-+++--+++++++++--+++++++--+++-++--++-------++++++++++-||++-+++++++-++++
    REV:    caccgcagcagcaacgaggagggguggagaggaguagaggagagauaagggagcgaagagugucgcugccgau--gccgcggcaggggcg
	
	gccgauggccgcgucgucggcgguggggucaccgucuccccuucccucuuuuccucuuuuucguugccggugagggaggcgacggcuuuccgccgcugucgcugugaggaaagaaguagagagugaaggcggggacggcgccguagccgucgcugugagaagcgagggaauagagaggagaugaggagagguggggaggagcaacgacgacgccacuguaguugccggaggggcagca
	(((((((((...))))))))).((((.(((..((((((((((..((((((((((((((((..(((.((.((......((((((((((...((.(((((((.((((.......................)))).))))))).)).)))))))))).......))..)).)))..)))))))..)))))))))..))).))))..)))..))).))))....((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig6284.363.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.103082666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucc-ccuucccucuuuuc--cucuuuuucguugccg-gugaggga-ggcgacggcuuuccgccgcugucgcugu
            ++++|+++--+++++++++||+++++++--+++-++-|++------|++++++++++---++-+++++++-++++
            ++++-+++--+++++++++--+++++++--+++-++--++-------++++++++++-||++-+++++++-++++
    REV:    gaggagggguggagaggaguagaggagagauaagggagcgaagagugucgcugccgau--gccgcggcaggggcg
	
	gccgcgucgucggcgguggggucaccgucuccccuucccucuuuuccucuuuuucguugccggugagggaggcgacggcuuuccgccgcugucgcugugaggaaagaaguagagagugaaggcggggacggcgccguagccgucgcugugagaagcgagggaauagagaggagaugaggagagguggggaggagcaacgacgacgccacuguaguugccggaggggcagcaagaagaagca
	((.(((((((((((((((....))))))(((((((..((((((((((((((((..(((.((.((......((((((((((...((.(((((((.((((.......................)))).))))))).)).)))))))))).......))..)).)))..)))))))..)))))))))..))).))))...))))))))).......((((((.....))))))........)).

##################################################

##################################################
>Contig6284.365.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.267292666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgguggggucaccgu--cucc-ccuucccucuuuuc--cucuuuuucguugccg-gugaggga-ggcgacggcuuuccgccgcugucgcugu
            +++++++-+++--+++||++++|+++--+++++++++||+++++++--+++-++-|++------|++++++++++---++-+++++++-++++
            +++++++-+++--+++--++++-+++--+++++++++--+++++++--+++-++--++-------++++++++++-||++-+++++++-++++
    REV:    ugucaccgcagcagcaacgaggagggguggagaggaguagaggagagauaagggagcgaagagugucgcugccgau--gccgcggcaggggcg
	
	cgcgucgucggcgguggggucaccgucuccccuucccucuuuuccucuuuuucguugccggugagggaggcgacggcuuuccgccgcugucgcugugaggaaagaaguagagagugaaggcggggacggcgccguagccgucgcugugagaagcgagggaauagagaggagaugaggagagguggggaggagcaacgacgacgccacuguaguugccggaggggcagcaagaagaagca
	.((.((.((.(((((((.(((..((((((((((..((((((((((((((((..(((.((.((......((((((((((...((.(((((((.((((.......................)))).))))))).)).)))))))))).......))..)).)))..)))))))..)))))))))..))).))))..)))..))).))))))).((((((.....))))))..)).)).)).

##################################################

##################################################
>Contig6284.368.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.267292666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgguggggucaccgu--cucc-ccuucccucuuuuc--cucuuuuucguugccg-gugaggga-ggcgacggcuuuccgccgcugucgcugu
            +++++++-+++--+++||++++|+++--+++++++++||+++++++--+++-++-|++------|++++++++++---++-+++++++-++++
            +++++++-+++--+++--++++-+++--+++++++++--+++++++--+++-++--++-------++++++++++-||++-+++++++-++++
    REV:    ugucaccgcagcagcaacgaggagggguggagaggaguagaggagagauaagggagcgaagagugucgcugccgau--gccgcggcaggggcg
	
	gucgucggcgguggggucaccgucuccccuucccucuuuuccucuuuuucguugccggugagggaggcgacggcuuuccgccgcugucgcugugaggaaagaaguagagagugaaggcggggacggcgccguagccgucgcugugagaagcgagggaauagagaggagaugaggagagguggggaggagcaacgacgacgccacuguaguugccggaggggcagcaagaagaa
	.((.((.(((((((.(((..((((((((((..((((((((((((((((..(((.((.((......((((((((((...((.(((((((.((((.......................)))).))))))).)).)))))))))).......))..)).)))..)))))))..)))))))))..))).))))..)))..))).))))))).((((((.....))))))..)).)).

##################################################

##################################################
>Contig6284.374.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.267292666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgguggggucaccgu--cucc-ccuucccucuuuuc--cucuuuuucguugccg-gugaggga-ggcgacggcuuuccgccgcugucgcugu
            +++++++-+++--+++||++++|+++--+++++++++||+++++++--+++-++-|++------|++++++++++---++-+++++++-++++
            +++++++-+++--+++--++++-+++--+++++++++--+++++++--+++-++--++-------++++++++++-||++-+++++++-++++
    REV:    ugucaccgcagcagcaacgaggagggguggagaggaguagaggagagauaagggagcgaagagugucgcugccgau--gccgcggcaggggcg
	
	ggcgguggggucaccgucuccccuucccucuuuuccucuuuuucguugccggugagggaggcgacggcuuuccgccgcugucgcugugaggaaagaaguagagagugaaggcggggacggcgccguagccgucgcugugagaagcgagggaauagagaggagaugaggagagguggggaggagcaacgacgacgccacuguaguugccggaggggcagca
	.(((((((.(((..((((((((((..((((((((((((((((..(((.((.((......((((((((((...((.(((((((.((((.......................)))).))))))).)).)))))))))).......))..)).)))..)))))))..)))))))))..))).))))..)))..))).))))))).((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig629.1196.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.203124	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggugc-cccccuuuuuuucuuccccccuuuuuu
            ++++++|++++++----++++--+++++++++++
            ++++++-++++++||||++++--+++++++++++
    REV:    uuuaugagggggg----gagggugggggaagaag
	
	agggugccccccuuuuuuucuuccccccuuuuuuuggagaagaagggggugggagggggggaguauuuc
	.((((((((((((....((((..(((((((((((....)))))))))))..)))))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig6307.351.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.36	MeanVal:	2.30937933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcuagauguauauuuag-auggaaagcua
            ++++++++---++++++--|+++++--++++
            ++++++++---++++++---+++++||++++
    REV:    uacgguuuuauuaugggguauaccu--uggu
	
	cuggccggaagguuaagcauuaaaaaccuggaacucuaaucuguguugauucuccugcugaugcgggagaaauuuugagugcuagauguauauuuagauggaaagcuaugauuuugguuccauaugggguauuauuuuggcaua
	.(((((....))))).........(((.((((.......)))).)))..(((((((((....))))))))).......((((((((...((((((..(((((..((((......)))))))))...))))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6307.381.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.36	MeanVal:	2.30937933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcuagauguauauuuag-auggaaagcua
            ++++++++---++++++--|+++++--++++
            ++++++++---++++++---+++++||++++
    REV:    uacgguuuuauuaugggguauaccu--uggu
	
	gaacucuaaucuguguugauucuccugcugaugcgggagaaauuuugagugcuagauguauauuuagauggaaagcuaugauuuugguuccauaugggguauuauuuuggcaua
	...................(((((((((....))))))))).......((((((((...((((((..(((((..((((......)))))))))...))))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6307.399.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.36	MeanVal:	2.30937933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcuagauguauauuuag-auggaaagcua
            ++++++++---++++++--|+++++--++++
            ++++++++---++++++---+++++||++++
    REV:    uacgguuuuauuaugggguauaccu--uggu
	
	auucuccugcugaugcgggagaaauuuugagugcuagauguauauuuagauggaaagcuaugauuuugguuccauaugggguauuauuuuggcaua
	.(((((((((....))))))))).......((((((((...((((((..(((((..((((......)))))))))...))))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6328.630.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	0.00215499999999986	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgaccuccauuccuucgcuugaacgucaugguuguagcagcu-gaug
            +++++++++--++++--++++-+++-++---+++---++-+++|++++
            +++++++++||++++--++++-+++-++---+++--|++|+++-++++
    REV:    uguuggagg--aggggcugaaguuggagagauagag-cg-cggccugc
	
	ugcgaccuccauuccuucgcuugaacgucaugguuguagcagcugaugauuuccguccggcgcgagauagagagguugaagucggggaggagguuguu
	.(((((((((..((((..((((.(((.((...(((...((.(((((((.....)))).)))))..)))...)).))).))))..))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6340.619.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	0.430176666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgucggagagcacaua---cacgucuucuucuu
            +++++--++++++++-|||+++++++++--+++
            +++++--++++++++----+++++++++--+++
    REV:    gcggugguucguguaguuaguguagaggucgga
	
	cccggaugcgacgucggagagcacauacacgucuucuucuuagggaggcuggagaugugauugaugugcuugguggcgaccguaaucgaucggcuaggagaaguggaucgaucgauggagaaacgga
	.(((.......(((((..((((((((.(((((((((..(((....)))..)))))))))....))))))))..))))).((((.(((((((.(((......))).)))))))..)))).....))).

##################################################

##################################################
>Contig6340.629.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	0.430176666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgucggagagcacaua---cacgucuucuucuu
            +++++--++++++++-|||+++++++++--+++
            +++++--++++++++----+++++++++--+++
    REV:    gcggugguucguguaguuaguguagaggucgga
	
	acgucggagagcacauacacgucuucuucuuagggaggcuggagaugugauugaugugcuugguggcgaccguaaucgaucggcuaggagaaguggaucgaucgauggagaaacggaagg
	.(((((..((((((((.(((((((((..(((....)))..)))))))))....))))))))..))))).((((.(((((((.(((......))).)))))))..))))............

##################################################

##################################################
>Contig645.897.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-0.86778	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaagaauuuuuguuuaaagggggggaagggaaaauuucaacgaacccc
            ++++---++++++------+++++++++++++----------+++++++
            ++++---++++++||||||+++++++++++++||||||||||+++++++
    REV:    aguuaagagaggc------cccccccuucccu----------uuugggg
	
	acccguuggguucgggggaagcgcaagcaucggguucuuucaacuuuguuuccgaaagaaaaauuucaacgggguuagggggucggcuuucaaaagcagggggaaguuaagaauuuuuguuuaaagggggggaagggaaaauuucaacgaacccccgcgagaagggguuuucccuuccccccccggagagaauugaaaaagaaaaaaaaaggggaaacccccccgcgggaaaugaaaaaacaaaaugggcccgcgcccccuuccuuuuaaaagauauuuuuucuccccccc
	.(((((((((((((((((..((....))...(((((.....)))))..))))))))........)))))))))....(((((..((((((.(((((.((((((...((((...((((((......(((((((((((((..........(((((((........))))))))))))))))))))))))))...))))..............(((....)))...((((((..((...........))...))))))))))))..))))).))))........))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig645.897.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-0.86778	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaagaauuuuuguuuaaagggggggaagggaaaauuucaacgaacccc
            ++++---++++++------+++++++++++++----------+++++++
            ++++---++++++||||||+++++++++++++||||||||||+++++++
    REV:    aguuaagagaggc------cccccccuucccu----------uuugggg
	
	acccguuggguucgggggaagcgcaagcaucggguucuuucaacuuuguuuccgaaagaaaaauuucaacgggguuagggggucggcuuucaaaagcagggggaaguuaagaauuuuuguuuaaagggggggaagggaaaauuucaacgaacccccgcgagaagggguuuucccuuccccccccggagagaauugaaaaagaaaaaaaaaggggaaacccccccgcgggaaaugaaaaaacaaaaugggcccgcgcccccuuccuuuuaaaagauauuuuuucuccccccc
	.(((((((((.......((.((....)).))...(((((((............)))))))....)))))))))....(((((..((((((.(((((.((((((...((((...((((((......(((((((((((((..........(((((((........))))))))))))))))))))))))))...))))..............(((....)))...((((((..((...........))...))))))))))))..))))).))))........))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig645.909.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-0.86778	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaagaauuuuuguuuaaagggggggaagggaaaauuucaacgaacccc
            ++++---++++++------+++++++++++++----------+++++++
            ++++---++++++||||||+++++++++++++||||||||||+++++++
    REV:    aguuaagagaggc------cccccccuucccu----------uuugggg
	
	cgggggaagcgcaagcaucggguucuuucaacuuuguuuccgaaagaaaaauuucaacgggguuagggggucggcuuucaaaagcagggggaaguuaagaauuuuuguuuaaagggggggaagggaaaauuucaacgaacccccgcgagaagggguuuucccuuccccccccggagagaauugaaaaagaaaaaaaaaggggaaacccccccgcgggaaaugaaaaaacaaaaugggcccgcgcccccuuccuuuuaaaagauauuuuuucucccccc
	.((((((.((....))....((..((((.(((((((((...((((......)))))))))))))))))..))..((((.(((((.((((((...((((...((((((......(((((((((((((..........(((((((........))))))))))))))))))))))))))...))))..............(((....)))...((((((..((...........))...))))))))))))..))))).))))..........)))))).

##################################################

##################################################
>Contig645.949.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-0.86778	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaagaauuuuuguuuaaagggggggaagggaaaauuucaacgaacccc
            ++++---++++++------+++++++++++++----------+++++++
            ++++---++++++||||||+++++++++++++||||||||||+++++++
    REV:    aguuaagagaggc------cccccccuucccu----------uuugggg
	
	cgaaagaaaaauuucaacgggguuagggggucggcuuucaaaagcagggggaaguuaagaauuuuuguuuaaagggggggaagggaaaauuucaacgaacccccgcgagaagggguuuucccuuccccccccggagagaauugaaaaagaaaaaaaaaggggaaacccccccgcgggaaaugaaaaaacaaaaugggcccgcgcccccuuccuuuuaaaagauauuuuuucuccccccc
	.((((......))))...((((..((..((....((((.(((((.((((((...((((...((((((......(((((((((((((..........(((((((........))))))))))))))))))))))))))...))))..............(((....)))...((((((..((...........))...))))))))))))..))))).)))).....))..))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig645.966.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-0.86778	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaagaauuuuuguuuaaagggggggaagggaaaauuucaacgaacccc
            ++++---++++++------+++++++++++++----------+++++++
            ++++---++++++||||||+++++++++++++||||||||||+++++++
    REV:    aguuaagagaggc------cccccccuucccu----------uuugggg
	
	cgggguuagggggucggcuuucaaaagcagggggaaguuaagaauuuuuguuuaaagggggggaagggaaaauuucaacgaacccccgcgagaagggguuuucccuuccccccccggagagaauugaaaaagaaaaaaaaaggggaaacccccccgcgggaaaugaaaaaacaaaaugggcccgcgcccccuuccuuuuaaaagauauuuuuucuccccccc
	.((((..((..((....((((.(((((.((((((...((((...((((((......(((((((((((((..........(((((((........))))))))))))))))))))))))))...))))..............(((....)))...((((((..((...........))...))))))))))))..))))).)))).....))..))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig645.973.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-0.86778	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaagaauuuuuguuuaaagggggggaagggaaaauuucaacgaacccc
            ++++---++++++------+++++++++++++----------+++++++
            ++++---++++++||||||+++++++++++++||||||||||+++++++
    REV:    aguuaagagaggc------cccccccuucccu----------uuugggg
	
	agggggucggcuuucaaaagcagggggaaguuaagaauuuuuguuuaaagggggggaagggaaaauuucaacgaacccccgcgagaagggguuuucccuuccccccccggagagaauugaaaaagaaaaaaaaaggggaaacccccccgcgggaaaugaaaaaacaaaaugggcccgcgcccccuuccuuuuaaaagauauuuuuucuccccccc
	.(((((..((((((.(((((.((((((...((((...((((((......(((((((((((((..........(((((((........))))))))))))))))))))))))))...))))..............(((....)))...((((((..((...........))...))))))))))))..))))).))))........))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig6451.764.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	5.28632183333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccgccgcgcccuuac--uggagaaaacugggcuccccc
            +++++-++---++++---||+++++++++-++-++++++++
            +++++-++|||++++-----+++++++++-++-++++++++
    REV:    aggggggg---gggguuuuuacuucuuuuaauguggggggg
	
	ggggggaaacccccgaaggagacauaaaaaaaaaaacgagggguguucccccccggaaagagcccucuccggggggcccccucuguuguucguccccgccgcgcccuuacuggagaaaacugggcuccccccuuucuuuccuccuuguggggggagagggggggguguuuuucacgcgaaaacacccccgcggggggguguaauuuucuucauuuuugggggggggggaggu
	(((((....)))))....................(((((((((.....(((((((((.((....)).))))))))).)))))).))).....(((((.((...((((...(((((((((.((.((((((((...((((((((((.....)))))))))).((((((((((((.....))))))))))))..)))))))).)).))))))))).....)))))).)))))...

##################################################

##################################################
>Contig6451.797.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	5.28632183333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccgccgcgcccuuac--uggagaaaacugggcuccccc
            +++++-++---++++---||+++++++++-++-++++++++
            +++++-++|||++++-----+++++++++-++-++++++++
    REV:    aggggggg---gggguuuuuacuucuuuuaauguggggggg
	
	aaacgagggguguucccccccggaaagagcccucuccggggggcccccucuguuguucguccccgccgcgcccuuacuggagaaaacugggcuccccccuuucuuuccuccuuguggggggagagggggggguguuuuucacgcgaaaacacccccgcggggggguguaauuuucuucauuuuugggggggggggaggu
	.(((((((((.....(((((((((.((....)).))))))))).)))))).))).....(((((.((...((((...(((((((((.((.((((((((...((((((((((.....)))))))))).((((((((((((.....))))))))))))..)))))))).)).))))))))).....)))))).)))))...

##################################################

##################################################
>Contig6451.800.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	5.28632183333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccgccgcgcccuuac--uggagaaaacugggcuccccc
            +++++-++---++++---||+++++++++-++-++++++++
            +++++-++|||++++-----+++++++++-++-++++++++
    REV:    aggggggg---gggguuuuuacuucuuuuaauguggggggg
	
	cgagggguguucccccccggaaagagcccucuccggggggcccccucuguuguucguccccgccgcgcccuuacuggagaaaacugggcuccccccuuucuuuccuccuuguggggggagagggggggguguuuuucacgcgaaaacacccccgcggggggguguaauuuucuucauuuuugggggggggggagguggugc
	.((((((.....(((((((((.((....)).))))))))).)))))).........(((((.((...((((...(((((((((.((.((((((((...((((((((((.....)))))))))).((((((((((((.....))))))))))))..)))))))).)).))))))))).....)))))).)))))........

##################################################

##################################################
>Contig6451.832.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	5.28632183333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccgccgcgcccuuac--uggagaaaacugggcuccccc
            +++++-++---++++---||+++++++++-++-++++++++
            +++++-++|||++++-----+++++++++-++-++++++++
    REV:    aggggggg---gggguuuuuacuucuuuuaauguggggggg
	
	ccggggggcccccucuguuguucguccccgccgcgcccuuacuggagaaaacugggcuccccccuuucuuuccuccuuguggggggagagggggggguguuuuucacgcgaaaacacccccgcggggggguguaauuuucuucauuuuugggggggggggaggu
	.((((((....)))))).......(((((.((...((((...(((((((((.((.((((((((...((((((((((.....)))))))))).((((((((((((.....))))))))))))..)))))))).)).))))))))).....)))))).)))))...

##################################################

##################################################
>Contig6451.853.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	5.28632183333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccgccgcgcccuuac--uggagaaaacugggcuccccc
            +++++-++---++++---||+++++++++-++-++++++++
            +++++-++|||++++-----+++++++++-++-++++++++
    REV:    aggggggg---gggguuuuuacuucuuuuaauguggggggg
	
	ucguccccgccgcgcccuuacuggagaaaacugggcuccccccuuucuuuccuccuuguggggggagagggggggguguuuuucacgcgaaaacacccccgcggggggguguaauuuucuucauuuuugggggggggggaggu
	...(((((.((...((((...(((((((((.((.((((((((...((((((((((.....)))))))))).((((((((((((.....))))))))))))..)))))))).)).))))))))).....)))))).)))))...

##################################################

##################################################
>Contig6462.423.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.4490195	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auguuagcaucaauguggucuuucaagcucgcugcaguc
            ++++++++-------++-++++--+++++++++--++++
            ++++++++|||||||++-++++--+++++++++--++++
    REV:    uacgaucg-------acgagaaucuucgagugggcucag
	
	cauguuagcaucaauguggucuuucaagcucgcugcagucaucgacucgggugagcuucuaagagcagcuagcauc
	.((((((((.......((.((((..(((((((((..((((...))))..)))))))))..)))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6499.524.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	0.515928	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggcggagggaag-ugaggagcuucucggac-ucau---ggaaguag
            ++++++---++++|+++-+++++++++++++|++++|||++++++++
            ++++++---++++-+++|+++++++++++++-++++---++++++++
    REV:    gucgucgagcuucugcu-cucgaggggcuugaaguauagccuucauc
	
	caacccuccgauuccucccccuccaucaggagucggcggagggaagugaggagcuucucggacucauggaaguagauguugacuacuuccgauaugaaguucggggagcucucgucuucgagcugcugcagcugcaagaacugcucguccagcacucccugguggaagaggagggagaguaaaugguucauaucggcgagaagucgguc
	.((((.....(((.((((((((((((((((...((((((...(((((((.(((((((((((((((((((((((((.......))))))))...)))).)))))))))))))))).))))...))))))..((((...((.....))...))))....)))))))))...)).))))))))....))))...((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig6499.528.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	0.515928	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggcggagggaag-ugaggagcuucucggac-ucau---ggaaguag
            ++++++---++++|+++-+++++++++++++|++++|||++++++++
            ++++++---++++-+++|+++++++++++++-++++---++++++++
    REV:    gucgucgagcuucugcu-cucgaggggcuugaaguauagccuucauc
	
	ccuccgauuccucccccuccaucaggagucggcggagggaagugaggagcuucucggacucauggaaguagauguugacuacuuccgauaugaaguucggggagcucucgucuucgagcugcugcagcugcaagaacugcucguccagcacucccugguggaagaggagggagaguaaaugguucauaucggcgagaagucgguc
	((....(((.((((((((((((((((...((((((...(((((((.(((((((((((((((((((((((((.......))))))))...)))).)))))))))))))))).))))...))))))..((((...((.....))...))))....)))))))))...)).))))))))....)).....((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig6499.531.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	0.515928	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggcggagggaag-ugaggagcuucucggac-ucau---ggaaguag
            ++++++---++++|+++-+++++++++++++|++++|||++++++++
            ++++++---++++-+++|+++++++++++++-++++---++++++++
    REV:    gucgucgagcuucugcu-cucgaggggcuugaaguauagccuucauc
	
	ccgauuccucccccuccaucaggagucggcggagggaagugaggagcuucucggacucauggaaguagauguugacuacuuccgauaugaaguucggggagcucucgucuucgagcugcugcagcugcaagaacugcucguccagcacucccugguggaagaggagggagaguaaaugguucauaucggcgagaagucgguc
	((((((.((((((((((((((((...((((((...(((((((.(((((((((((((((((((((((((.......))))))))...)))).)))))))))))))))).))))...))))))..((((...((.....))...))))....)))))))))...)).))))).((..(((.....)))..))....))))))..

##################################################

##################################################
>Contig6499.534.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	0.515928	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggcggagggaag-ugaggagcuucucggac-ucau---ggaaguag
            ++++++---++++|+++-+++++++++++++|++++|||++++++++
            ++++++---++++-+++|+++++++++++++-++++---++++++++
    REV:    gucgucgagcuucugcu-cucgaggggcuugaaguauagccuucauc
	
	auuccucccccuccaucaggagucggcggagggaagugaggagcuucucggacucauggaaguagauguugacuacuuccgauaugaaguucggggagcucucgucuucgagcugcugcagcugcaagaacugcucguccagcacucccugguggaagaggagggagaguaaaugguucauaucggcgagaagucgguc
	.(((((((...(((((((((...((((((...(((((((.(((((((((((((((((((((((((.......))))))))...)))).)))))))))))))))).))))...))))))..((((...((.....))...))))....)))))))))...)))))))...............((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig6499.537.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	0.515928	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggcggagggaag-ugaggagcuucucggac-ucau---ggaaguag
            ++++++---++++|+++-+++++++++++++|++++|||++++++++
            ++++++---++++-+++|+++++++++++++-++++---++++++++
    REV:    gucgucgagcuucugcu-cucgaggggcuugaaguauagccuucauc
	
	ccucccccuccaucaggagucggcggagggaagugaggagcuucucggacucauggaaguagauguugacuacuuccgauaugaaguucggggagcucucgucuucgagcugcugcagcugcaagaacugcucguccagcacucccugguggaagaggagggagaguaaaugguucauaucggcgagaagucgguc
	.((((((((((((((((...((((((...(((((((.(((((((((((((((((((((((((.......))))))))...)))).)))))))))))))))).))))...))))))..((((...((.....))...))))....)))))))))...)).)))))..............((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig6499.566.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.88	MeanVal:	1.046064	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaag-ugaggagcuucucggac-ucau---ggaaguag
            ++++|+++-+++++++++++++|++++|||++++++++
            ++++-+++|+++++++++++++-++++---++++++++
    REV:    cuucugcu-cucgaggggcuugaaguauagccuucauc
	
	gaagugaggagcuucucggacucauggaaguagauguugacuacuuccgauaugaaguucggggagcucucgucuucgagcugcugcagcugcaagaacugcucguccagcacucccugguggaagaggagggagaguaaaugguucauaucggcgagaagucgguc
	(((((((.(((((((((((((((((((((((((.......))))))))...)))).)))))))))))))))).))))..((.((....)).))..(((((((((.(((....((((((......)).)))))))))))....)))))..((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig6499.572.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.15	MeanVal:	0.793760999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagcuucucggac-ucau---ggaaguag
            ++++++++++++++|++++|||++++++++
            ++++++++++++++-++++---++++++++
    REV:    ucucgaggggcuugaaguauagccuucauc
	
	aggagcuucucggacucauggaaguagauguugacuacuuccgauaugaaguucggggagcucucgucuucgagcugcugcagcugcaagaacugcucguccagcacucccugguggaagaggagggagaguaaaugguucauaucggcgagaagucgg
	.((((((((((((((((((((((((((.......))))))))...)))).))))))))))))))((.((((..((((.(((....))).(((((((((.(((....((((((......)).)))))))))))....)))))....))))..)))).)).

##################################################

##################################################
>Contig6503.635.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	1.926585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgccuuacc-----ggaaaaaauggucgccccuuuucuccc
            +++++++++------|||||++++++++-++-+++++++++++++++
            +++++++++-----------++++++++|++|+++++++++++++++
    REV:    gggggugcgccaccccuaaaucuuuuuu-uc-gcggggggaagaggg
	
	aggggggaaaaccccacaaggagauuuaaaaaaaaccgggggguuuuccccccggggaaacuccucccggggggccucuccugguuccaaacccccgcgccuuaccggaaaaaauggucgccccuuuucuccccuuuugggagaaggggggcgcuuuuuuucuaaauccccaccgcgugggggauuucuucaauuuuggggggggggggggguguuguucccccacccagggggggggggggggggggaccaaaaccccccgccccucuuucuccccccccc
	.((((......))))....(((((.........((((((((((....((((((((((.......))))))))))..)))))))))).....(((((((((......((((((((.((.(((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))...........)))))))))...)))))......(((((((((((((((......)))))).....((..(((((((.((((((........)))))).)))))))..)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6503.635.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	1.169963	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgccuuaccgga-----aaaaauggucgccccuuuucuccc
            +++++++++------+++|||||+++++-++-+++++++++++++++
            +++++++++-----|+++-----+++++-++|+++++++++++++++
    REV:    gggggugcgccacc-ccuaaaucuuuuuuuc-gcggggggaagaggg
	
	aggggggaaaaccccacaaggagauuuaaaaaaaaccgggggguuuuccccccggggaaacuccucccggggggccucuccugguuccaaacccccgcgccuuaccggaaaaaauggucgccccuuuucuccccuuuugggagaaggggggcgcuuuuuuucuaaauccccaccgcgugggggauuucuucaauuuuggggggggggggggguguuguucccccacccagggggggggggggggggggaccaaaaccccccgccccucuuucuccccccccc
	.((((......))))....(((((.........((((((((((....((((((((((.......))))))))))..)))))))))).....(((((((((......((((((((.((.(((((((((((((((.....))))))))))))))))).))))).....))).....)))))))))...)))))......(((((((((((((((......)))))).....((..(((((((.((((((........)))))).)))))))..)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6503.645.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	1.926585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgccuuacc-----ggaaaaaauggucgccccuuuucuccc
            +++++++++------|||||++++++++-++-+++++++++++++++
            +++++++++-----------++++++++|++|+++++++++++++++
    REV:    gggggugcgccaccccuaaaucuuuuuu-uc-gcggggggaagaggg
	
	accccacaaggagauuuaaaaaaaaccgggggguuuuccccccggggaaacuccucccggggggccucuccugguuccaaacccccgcgccuuaccggaaaaaauggucgccccuuuucuccccuuuugggagaaggggggcgcuuuuuuucuaaauccccaccgcgugggggauuucuucaauuuuggggggggggggggguguuguucccccacccagggggggggggggggggggaccaaaaccccccgccccucuuucuccccccccc
	.(((((...(((((.........((((((((((....((((((((((.......))))))))))..)))))))))).....(((((((((......((((((((.((.(((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))...........)))))))))...))))).....)))))(((((((((((.......(((((.....)))))((((((.((((((........)))))).))))))...)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6503.645.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	1.169963	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgccuuaccgga-----aaaaauggucgccccuuuucuccc
            +++++++++------+++|||||+++++-++-+++++++++++++++
            +++++++++-----|+++-----+++++-++|+++++++++++++++
    REV:    gggggugcgccacc-ccuaaaucuuuuuuuc-gcggggggaagaggg
	
	accccacaaggagauuuaaaaaaaaccgggggguuuuccccccggggaaacuccucccggggggccucuccugguuccaaacccccgcgccuuaccggaaaaaauggucgccccuuuucuccccuuuugggagaaggggggcgcuuuuuuucuaaauccccaccgcgugggggauuucuucaauuuuggggggggggggggguguuguucccccacccagggggggggggggggggggaccaaaaccccccgccccucuuucuccccccccc
	.(((((...(((((.........((((((((((....((((((((((.......))))))))))..)))))))))).....(((((((((......((((((((.((.(((((((((((((((.....))))))))))))))))).))))).....))).....)))))))))...))))).....)))))(((((((((((.......(((((.....)))))((((((.((((((........)))))).))))))...)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6503.645.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	1.926585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgccuuacc-----ggaaaaaauggucgccccuuuucuccc
            +++++++++------|||||++++++++-++-+++++++++++++++
            +++++++++-----------++++++++|++|+++++++++++++++
    REV:    gggggugcgccaccccuaaaucuuuuuu-uc-gcggggggaagaggg
	
	accccacaaggagauuuaaaaaaaaccgggggguuuuccccccggggaaacuccucccggggggccucuccugguuccaaacccccgcgccuuaccggaaaaaauggucgccccuuuucuccccuuuugggagaaggggggcgcuuuuuuucuaaauccccaccgcgugggggauuucuucaauuuuggggggggggggggguguuguucccccacccagggggggggggggggggggaccaaaaccccccgccccucuuucuccccccccc
	.(((((.(((((((.........((((((((((....((((((((((.......))))))))))..)))))))))).....(((((((((......((((((((.((.(((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))...........)))))))))...)))))..)).)))))(((((((((((.......(((((.....)))))((((((.((((((........)))))).))))))...)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6503.653.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	1.926585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgccuuacc-----ggaaaaaauggucgccccuuuucuccc
            +++++++++------|||||++++++++-++-+++++++++++++++
            +++++++++-----------++++++++|++|+++++++++++++++
    REV:    gggggugcgccaccccuaaaucuuuuuu-uc-gcggggggaagaggg
	
	aggagauuuaaaaaaaaccgggggguuuuccccccggggaaacuccucccggggggccucuccugguuccaaacccccgcgccuuaccggaaaaaauggucgccccuuuucuccccuuuugggagaaggggggcgcuuuuuuucuaaauccccaccgcgugggggauuucuucaauuuuggggggggggggggguguuguucccccacccagggggggggggggggggggaccaaaaccccccgccccucuuucuccccccccc
	.(((((.........((((((((((....((((((((((.......))))))))))..)))))))))).....(((((((((......((((((((.((.(((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))...........)))))))))...)))))......(((((((((((((((......)))))).....((..(((((((.((((((........)))))).)))))))..)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6503.653.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	1.169963	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgccuuaccgga-----aaaaauggucgccccuuuucuccc
            +++++++++------+++|||||+++++-++-+++++++++++++++
            +++++++++-----|+++-----+++++-++|+++++++++++++++
    REV:    gggggugcgccacc-ccuaaaucuuuuuuuc-gcggggggaagaggg
	
	aggagauuuaaaaaaaaccgggggguuuuccccccggggaaacuccucccggggggccucuccugguuccaaacccccgcgccuuaccggaaaaaauggucgccccuuuucuccccuuuugggagaaggggggcgcuuuuuuucuaaauccccaccgcgugggggauuucuucaauuuuggggggggggggggguguuguucccccacccagggggggggggggggggggaccaaaaccccccgccccucuuucuccccccccc
	.(((((.........((((((((((....((((((((((.......))))))))))..)))))))))).....(((((((((......((((((((.((.(((((((((((((((.....))))))))))))))))).))))).....))).....)))))))))...)))))......(((((((((((((((......)))))).....((..(((((((.((((((........)))))).)))))))..)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6503.667.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	1.926585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgccuuacc-----ggaaaaaauggucgccccuuuucuccc
            +++++++++------|||||++++++++-++-+++++++++++++++
            +++++++++-----------++++++++|++|+++++++++++++++
    REV:    gggggugcgccaccccuaaaucuuuuuu-uc-gcggggggaagaggg
	
	aaaccgggggguuuuccccccggggaaacuccucccggggggccucuccugguuccaaacccccgcgccuuaccggaaaaaauggucgccccuuuucuccccuuuugggagaaggggggcgcuuuuuuucuaaauccccaccgcgugggggauuucuucaauuuuggggggggggggggguguuguucccccacccagggggggggggggggggggaccaaaaccccccgccccucuuucuccccccccc
	.((((((((((....((((((((((.......))))))))))..)))))))))).....(((((((((......((((((((.((.(((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))...........)))))))))..............(((((((((((((((......)))))).....((..(((((((.((((((........)))))).)))))))..)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6503.667.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	1.169963	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgccuuaccgga-----aaaaauggucgccccuuuucuccc
            +++++++++------+++|||||+++++-++-+++++++++++++++
            +++++++++-----|+++-----+++++-++|+++++++++++++++
    REV:    gggggugcgccacc-ccuaaaucuuuuuuuc-gcggggggaagaggg
	
	aaaccgggggguuuuccccccggggaaacuccucccggggggccucuccugguuccaaacccccgcgccuuaccggaaaaaauggucgccccuuuucuccccuuuugggagaaggggggcgcuuuuuuucuaaauccccaccgcgugggggauuucuucaauuuuggggggggggggggguguuguucccccacccagggggggggggggggggggaccaaaaccccccgccccucuuucuccccccccc
	.((((((((((....((((((((((.......))))))))))..)))))))))).....(((((((((......((((((((.((.(((((((((((((((.....))))))))))))))))).))))).....))).....)))))))))..............(((((((((((((((......)))))).....((..(((((((.((((((........)))))).)))))))..)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6503.681.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	1.926585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgccuuacc-----ggaaaaaauggucgccccuuuucuccc
            +++++++++------|||||++++++++-++-+++++++++++++++
            +++++++++-----------++++++++|++|+++++++++++++++
    REV:    gggggugcgccaccccuaaaucuuuuuu-uc-gcggggggaagaggg
	
	uccccccggggaaacuccucccggggggccucuccugguuccaaacccccgcgccuuaccggaaaaaauggucgccccuuuucuccccuuuugggagaaggggggcgcuuuuuuucuaaauccccaccgcgugggggauuucuucaauuuuggggggggggggggguguuguucccccacccagggggggggggggggggggaccaaaaccccccgccccucuuucuccccccccc
	.((((((((((.......))))))))))((......)).......(((((((((......((((((((.((.(((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))...........)))))))))..............(((((((((((((((......)))))).....((..(((((((.((((((........)))))).)))))))..)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6503.681.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	1.169963	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgccuuaccgga-----aaaaauggucgccccuuuucuccc
            +++++++++------+++|||||+++++-++-+++++++++++++++
            +++++++++-----|+++-----+++++-++|+++++++++++++++
    REV:    gggggugcgccacc-ccuaaaucuuuuuuuc-gcggggggaagaggg
	
	uccccccggggaaacuccucccggggggccucuccugguuccaaacccccgcgccuuaccggaaaaaauggucgccccuuuucuccccuuuugggagaaggggggcgcuuuuuuucuaaauccccaccgcgugggggauuucuucaauuuuggggggggggggggguguuguucccccacccagggggggggggggggggggaccaaaaccccccgccccucuuucuccccccccc
	.((((((((((.......))))))))))((......)).......(((((((((......((((((((.((.(((((((((((((((.....))))))))))))))))).))))).....))).....)))))))))..............(((((((((((((((......)))))).....((..(((((((.((((((........)))))).)))))))..)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6503.681.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	1.926585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgccuuacc-----ggaaaaaauggucgccccuuuucuccc
            +++++++++------|||||++++++++-++-+++++++++++++++
            +++++++++-----------++++++++|++|+++++++++++++++
    REV:    gggggugcgccaccccuaaaucuuuuuu-uc-gcggggggaagaggg
	
	uccccccggggaaacuccucccggggggccucuccugguuccaaacccccgcgccuuaccggaaaaaauggucgccccuuuucuccccuuuugggagaaggggggcgcuuuuuuucuaaauccccaccgcgugggggauuucuucaauuuuggggggggggggggguguuguucccccacccagggggggggggggggggggaccaaaaccccccgccccucuuucuccccccccc
	.((((((((((.......)))))))))).................(((((((((......((((((((.((.(((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))...........)))))))))..............(((((((((((((((......)))))).....((..(((((((.((((((........)))))).)))))))..)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6503.696.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	1.926585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgccuuacc-----ggaaaaaauggucgccccuuuucuccc
            +++++++++------|||||++++++++-++-+++++++++++++++
            +++++++++-----------++++++++|++|+++++++++++++++
    REV:    gggggugcgccaccccuaaaucuuuuuu-uc-gcggggggaagaggg
	
	uccucccggggggccucuccugguuccaaacccccgcgccuuaccggaaaaaauggucgccccuuuucuccccuuuugggagaaggggggcgcuuuuuuucuaaauccccaccgcgugggggauuucuucaauuuuggggggggggggggguguuguucccccacccagggggggggggggggggggaccaaaaccccccgccccucuuucuccccccccc
	.(((((((.((((((......))))))...(((((((((......((((((((.((.(((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))...........))))))))).............)))))))(((((((((.......(((((.....)))))((((((.((((((........)))))).)))))).....)))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6503.696.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	1.926585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgccuuacc-----ggaaaaaauggucgccccuuuucuccc
            +++++++++------|||||++++++++-++-+++++++++++++++
            +++++++++-----------++++++++|++|+++++++++++++++
    REV:    gggggugcgccaccccuaaaucuuuuuu-uc-gcggggggaagaggg
	
	uccucccggggggccucuccugguuccaaacccccgcgccuuaccggaaaaaauggucgccccuuuucuccccuuuugggagaaggggggcgcuuuuuuucuaaauccccaccgcgugggggauuucuucaauuuuggggggggggggggguguuguucccccacccagggggggggggggggggggaccaaaaccccccgccccucuuucuccccccccc
	.(((((((.((..((......))..))...(((((((((......((((((((.((.(((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))...........))))))))).............)))))))(((((((((.......(((((.....)))))((((((.((((((........)))))).)))))).....)))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6503.696.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	1.169963	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgccuuaccgga-----aaaaauggucgccccuuuucuccc
            +++++++++------+++|||||+++++-++-+++++++++++++++
            +++++++++-----|+++-----+++++-++|+++++++++++++++
    REV:    gggggugcgccacc-ccuaaaucuuuuuuuc-gcggggggaagaggg
	
	uccucccggggggccucuccugguuccaaacccccgcgccuuaccggaaaaaauggucgccccuuuucuccccuuuugggagaaggggggcgcuuuuuuucuaaauccccaccgcgugggggauuucuucaauuuuggggggggggggggguguuguucccccacccagggggggggggggggggggaccaaaaccccccgccccucuuucuccccccccc
	.(((((((.((((((......))))))...(((((((((......((((((((.((.(((((((((((((((.....))))))))))))))))).))))).....))).....))))))))).............)))))))(((((((((.......(((((.....)))))((((((.((((((........)))))).)))))).....)))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6503.700.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	1.926585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgccuuacc-----ggaaaaaauggucgccccuuuucuccc
            +++++++++------|||||++++++++-++-+++++++++++++++
            +++++++++-----------++++++++|++|+++++++++++++++
    REV:    gggggugcgccaccccuaaaucuuuuuu-uc-gcggggggaagaggg
	
	cccggggggccucuccugguuccaaacccccgcgccuuaccggaaaaaauggucgccccuuuucuccccuuuugggagaaggggggcgcuuuuuuucuaaauccccaccgcgugggggauuucuucaauuuuggggggggggggggguguuguucccccacccagggggggggggggggggggaccaaaaccccccgccccucuuucuccccccccc
	.(((((((....))))))).......(((((((((......((((((((.((.(((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))...........)))))))))..............(((((((((((((((......)))))).....((..(((((((.((((((........)))))).)))))))..)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6503.700.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	1.169963	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgccuuaccgga-----aaaaauggucgccccuuuucuccc
            +++++++++------+++|||||+++++-++-+++++++++++++++
            +++++++++-----|+++-----+++++-++|+++++++++++++++
    REV:    gggggugcgccacc-ccuaaaucuuuuuuuc-gcggggggaagaggg
	
	cccggggggccucuccugguuccaaacccccgcgccuuaccggaaaaaauggucgccccuuuucuccccuuuugggagaaggggggcgcuuuuuuucuaaauccccaccgcgugggggauuucuucaauuuuggggggggggggggguguuguucccccacccagggggggggggggggggggaccaaaaccccccgccccucuuucuccccccccc
	.(((((((....))))))).......(((((((((......((((((((.((.(((((((((((((((.....))))))))))))))))).))))).....))).....)))))))))..............(((((((((((((((......)))))).....((..(((((((.((((((........)))))).)))))))..)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6503.705.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	1.926585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgccuuacc-----ggaaaaaauggucgccccuuuucuccc
            +++++++++------|||||++++++++-++-+++++++++++++++
            +++++++++-----------++++++++|++|+++++++++++++++
    REV:    gggggugcgccaccccuaaaucuuuuuu-uc-gcggggggaagaggg
	
	ggggccucuccugguuccaaacccccgcgccuuaccggaaaaaauggucgccccuuuucuccccuuuugggagaaggggggcgcuuuuuuucuaaauccccaccgcgugggggauuucuucaauuuuggggggggggggggguguuguucccccacccagggggggggggggggggggaccaaaaccccccgccccucuuucuccccccccc
	((((((......))))))...(((((((((......((((((((.((.(((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))...........)))))))))..............(((((((((((((((......)))))).....((..(((((((.((((((........)))))).)))))))..)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6503.705.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	1.926585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgccuuacc-----ggaaaaaauggucgccccuuuucuccc
            +++++++++------|||||++++++++-++-+++++++++++++++
            +++++++++-----------++++++++|++|+++++++++++++++
    REV:    gggggugcgccaccccuaaaucuuuuuu-uc-gcggggggaagaggg
	
	ggggccucuccugguuccaaacccccgcgccuuaccggaaaaaauggucgccccuuuucuccccuuuugggagaaggggggcgcuuuuuuucuaaauccccaccgcgugggggauuucuucaauuuuggggggggggggggguguuguucccccacccagggggggggggggggggggaccaaaaccccccgccccucuuucuccccccccc
	((..((......))..))...(((((((((......((((((((.((.(((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))...........)))))))))..............(((((((((((((((......)))))).....((..(((((((.((((((........)))))).)))))))..)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6503.705.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	1.169963	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgccuuaccgga-----aaaaauggucgccccuuuucuccc
            +++++++++------+++|||||+++++-++-+++++++++++++++
            +++++++++-----|+++-----+++++-++|+++++++++++++++
    REV:    gggggugcgccacc-ccuaaaucuuuuuuuc-gcggggggaagaggg
	
	ggggccucuccugguuccaaacccccgcgccuuaccggaaaaaauggucgccccuuuucuccccuuuugggagaaggggggcgcuuuuuuucuaaauccccaccgcgugggggauuucuucaauuuuggggggggggggggguguuguucccccacccagggggggggggggggggggaccaaaaccccccgccccucuuucuccccccccc
	((((((......))))))...(((((((((......((((((((.((.(((((((((((((((.....))))))))))))))))).))))).....))).....)))))))))..............(((((((((((((((......)))))).....((..(((((((.((((((........)))))).)))))))..)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6503.725.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	1.926585	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgccuuacc-----ggaaaaaauggucgccccuuuucuccc
            +++++++++------|||||++++++++-++-+++++++++++++++
            +++++++++-----------++++++++|++|+++++++++++++++
    REV:    gggggugcgccaccccuaaaucuuuuuu-uc-gcggggggaagaggg
	
	acccccgcgccuuaccggaaaaaauggucgccccuuuucuccccuuuugggagaaggggggcgcuuuuuuucuaaauccccaccgcgugggggauuucuucaauuuuggggggggggggggguguuguucccccacccagggggggggggggggggggaccaaaaccccccgccccucuuucuccccccccc
	.(((((((((......((((((((.((.(((((((((((((((.....)))))))))))))))))))))))))...........)))))))))..............(((((((((((((((......)))))).....((..(((((((.((((((........)))))).)))))))..)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6503.725.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	1.169963	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgcgccuuaccgga-----aaaaauggucgccccuuuucuccc
            +++++++++------+++|||||+++++-++-+++++++++++++++
            +++++++++-----|+++-----+++++-++|+++++++++++++++
    REV:    gggggugcgccacc-ccuaaaucuuuuuuuc-gcggggggaagaggg
	
	acccccgcgccuuaccggaaaaaauggucgccccuuuucuccccuuuugggagaaggggggcgcuuuuuuucuaaauccccaccgcgugggggauuucuucaauuuuggggggggggggggguguuguucccccacccagggggggggggggggggggaccaaaaccccccgccccucuuucuccccccccc
	.(((((((((......((((((((.((.(((((((((((((((.....))))))))))))))))).))))).....))).....)))))))))..............(((((((((((((((......)))))).....((..(((((((.((((((........)))))).)))))))..)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6528.790.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	-2.33914	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguagcaagg------uuuc-gggcaagggugucu
            ++++++++++||||||++++|+++++++--+++++
            ++++++++++------++++-+++++++--+++++
    REV:    acgucguuuccuguugaaggacccguucauguaga
	
	guuugucgaaagggcagcucguauguuugcauuuucgacaagcuuguaaccguauuugaacucgguugcugaccgcaacauucgauguugccuaacugcagucuucuuuaucuccuucucaucucuguagauaaguguagcaagguuucgggcaagggugucuuuauagauguacuugcccaggaaguuguccuuugcugcaa
	((((((((((((.(((((......))).)).))))))))))))..(((((((..........))))))).....(((((((...)))))))....((((((.......................)))))).....(((((((((((((((((((((..(((((....)))))..))))))).))))......)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6528.896.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	-2.33914	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguagcaagg------uuuc-gggcaagggugucu
            ++++++++++||||||++++|+++++++--+++++
            ++++++++++------++++-+++++++--+++++
    REV:    acgucguuuccuguugaaggacccguucauguaga
	
	uuuaucuccuucucaucucuguagauaaguguagcaagguuucgggcaagggugucuuuauagauguacuugcccaggaaguuguccuuugcugcaa
	.((((((...............)))))).(((((((((((((((((((((..(((((....)))))..))))))).))))......)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6528.909.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	-2.33914	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguagcaagg------uuuc-gggcaagggugucu
            ++++++++++||||||++++|+++++++--+++++
            ++++++++++------++++-+++++++--+++++
    REV:    acgucguuuccuguugaaggacccguucauguaga
	
	caucucuguagauaaguguagcaagguuucgggcaagggugucuuuauagauguacuugcccaggaaguuguccuuugcugcaa
	.((((....))))...(((((((((((((((((((((..(((((....)))))..))))))).))))......)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6528.924.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	-2.33914	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguagcaagg------uuuc-gggcaagggugucu
            ++++++++++||||||++++|+++++++--+++++
            ++++++++++------++++-+++++++--+++++
    REV:    acgucguuuccuguugaaggacccguucauguaga
	
	guguagcaagguuucgggcaagggugucuuuauagauguacuugcccaggaaguuguccuuugcugcaa
	.(((((((((((((((((((((..(((((....)))))..))))))).))))......)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6536.615.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	-2.501496	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuc-uuguacugaugaguacgaugagccuggu
            +++|++-++++-++------++++++++++++
            +++-++-++++-++--||||++++++++++++
    REV:    gaguaggauggguaac----uuauucggacca
	
	ucucuuguacugaugaguacgaugagccuggucgaacaccaggcuuauucaauggguaggaugagc
	.(((((.((((.((......((((((((((((.....))))))))))))..)).)))).)).))).

##################################################

##################################################
>Contig6589.1011.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	-1.48902666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugggggccc--cuucccucccuccaugaaauuucc
            ++++-+++++++||++++++-++++++++--+++--++
            ++++-+++++++--++++++|++++++++--+++--++
    REV:    aaaaaccccgggaaggaggg-gggggguggguuggggg
	
	uuccauaaaaggauggcaaaaaaaaaaguuuugggggccccuucccucccuccaugaaauuuccggggccuuggggggguugggugggggggggaggaagggccccaaaaaggggggggaaauauaaaaauauaauuggggcgccucuuuuuuuccccccgcgaggggggggaauaaugggguuuuuccccccaaaaaaaaggggggggagaa
	.(((((..(((((.(((...........((((.(((((((((((((.((((((((..(((..((..........))..)))..))))))))))))))..))))))).))))...........((((....))))........))))))))((..((((((....))))))..))..))))).(((..((((((........))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig6589.1017.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	-1.48902666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugggggccc--cuucccucccuccaugaaauuucc
            ++++-+++++++||++++++-++++++++--+++--++
            ++++-+++++++--++++++|++++++++--+++--++
    REV:    aaaaaccccgggaaggaggg-gggggguggguuggggg
	
	aaaaggauggcaaaaaaaaaaguuuugggggccccuucccucccuccaugaaauuuccggggccuuggggggguugggugggggggggaggaagggccccaaaaaggggggggaaauauaaaaauauaauuggggcgccucuuuuuuuccccccgcgaggggggggaauaaugggguuuuuccccccaaaaaaaaggggggggagaa
	..(((((.(((...........((((.(((((((((((((.((((((((..(((..((..........))..)))..))))))))))))))..))))))).))))...........((((....))))........))))))))((..((((((....))))))..))........(((..((((((........))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig6589.1017.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	-1.48902666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugggggccc--cuucccucccuccaugaaauuucc
            ++++-+++++++||++++++-++++++++--+++--++
            ++++-+++++++--++++++|++++++++--+++--++
    REV:    aaaaaccccgggaaggaggg-gggggguggguuggggg
	
	aaaaggauggcaaaaaaaaaaguuuugggggccccuucccucccuccaugaaauuuccggggccuuggggggguugggugggggggggaggaagggccccaaaaaggggggggaaauauaaaaauauaauuggggcgccucuuuuuuuccccccgcgaggggggggaauaaugggguuuuuccccccaaaaaaaaggggggggagaa
	.((((((.(((...........((((.(((((((((((((.((((((((..(((..((..........))..)))..))))))))))))))..))))))).))))...........((((....))))........)))))))))(((((((((....))))))))).........(((..((((((........))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig6589.1044.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-1.1103575	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggccc--cuucccucccuccaugaaauuucc
            +++++++||++++++-++++++++--+++--++
            +++++++--++++++|++++++++--+++--++
    REV:    ccccgggaaggaggg-gggggguggguuggggg
	
	ggggccccuucccucccuccaugaaauuuccggggccuuggggggguugggugggggggggaggaagggccccaaaaaggggggggaaauauaaaaauauaauuggggcgccucuuuuuuuccccccgcgaggggggggaauaaugggguuuuuccccccaaaaaaaaggggggggagaa
	(((((((((((((.((((((((..(((..((..........))..)))..))))))))))))))..))))))).....((((((..((.((((....))))........(((((...((..((((((....))))))..))....)))))))..))))))....................

##################################################

##################################################
>Contig6589.996.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	-1.48902666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugggggccc--cuucccucccuccaugaaauuucc
            ++++-+++++++||++++++-++++++++--+++--++
            ++++-+++++++--++++++|++++++++--+++--++
    REV:    aaaaaccccgggaaggaggg-gggggguggguuggggg
	
	gccccaaugaaaaauuuccauaaaaggauggcaaaaaaaaaaguuuugggggccccuucccucccuccaugaaauuuccggggccuuggggggguugggugggggggggaggaagggccccaaaaaggggggggaaauauaaaaauauaauuggggcgccucuuuuuuuccccccgcgaggggggggaauaaugggguuuuuccccccaaaaaaaaggggggggagaa
	((((((((......(((((((......)))).)))........((((.(((((((((((((.((((((((..(((..((..........))..)))..))))))))))))))..))))))).)))).......................)))))))).((((...((..((((((....))))))..))....))))(((..((((((........))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig6592.240.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	1.33438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagcuuaucggagcua-uggagucc----cugauggccgacgacggc
            +++++++++--+++++-|+++++-++||||++++++-++-----++++
            +++++++++||+++++--+++++-++----++++++-++---||++++
    REV:    ugucgaaua--cucgaagaccucuggaguugacuaugggauc--gucg
	
	ggaacaaucaggaccagaugcgaucgcuuaauccgccguucgacgcggugguggcggcagacgugguguacaucgaagagucugucgggcagcuuaucggagcuauggagucccugauggccgacgacggcguggugcugcuaggguaucaguugaggucuccagaagcucauaagcuguuuugggaaauguccgaggagguuuucgagaucgagaagauuccucauggagauuugcaucccgauuauuccu
	((((.((((.((((((((.......(((....(((((((.....))))))).)))(((((((.((((....))))....)))))))..(((((((((..(((((.(((((.((((((((.((.....((((.....))))...)).))))))....)).)))))..))))))))))))))))))).((((.(((((((((.((((((....))))))..))))))..))).))))...))).)))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig6592.240.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	1.33438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagcuuaucggagcua-uggagucc----cugauggccgacgacggc
            +++++++++--+++++-|+++++-++||||++++++-++-----++++
            +++++++++||+++++--+++++-++----++++++-++---||++++
    REV:    ugucgaaua--cucgaagaccucuggaguugacuaugggauc--gucg
	
	ggaacaaucaggaccagaugcgaucgcuuaauccgccguucgacgcggugguggcggcagacgugguguacaucgaagagucugucgggcagcuuaucggagcuauggagucccugauggccgacgacggcguggugcugcuaggguaucaguugaggucuccagaagcucauaagcuguuuugggaaauguccgaggagguuuucgagaucgagaagauuccucauggagauuugcaucccgauuauuccu
	((((.((((.((((((((.((....)).....(((((((.....)))))))...((((((((.((((....))))....)))))))).(((((((((..(((((.(((((.((((((((.((.....((((.....))))...)).))))))....)).)))))..))))))))))))))))))).((((.(((((((((.((((((....))))))..))))))..))).))))...))).)))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig6592.262.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	1.33438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagcuuaucggagcua-uggagucc----cugauggccgacgacggc
            +++++++++--+++++-|+++++-++||||++++++-++-----++++
            +++++++++||+++++--+++++-++----++++++-++---||++++
    REV:    ugucgaaua--cucgaagaccucuggaguugacuaugggauc--gucg
	
	aucgcuuaauccgccguucgacgcggugguggcggcagacgugguguacaucgaagagucugucgggcagcuuaucggagcuauggagucccugauggccgacgacggcguggugcugcuaggguaucaguugaggucuccagaagcucauaagcuguuuugggaaauguccgaggagguuuucgagaucgagaagauuccucauggagauuugcaucccgauuauuccuacgaa
	.(((......(((((((.....))))))).((((((((((.((((....))))....)))))))).(((((((((..(((((.(((((.((((((((.((.....((((.....))))...)).))))))....)).)))))..)))))))))))))).(((((((((.(((((((((.((((((....))))))..))))))..))).)))....)))))).....))..))).

##################################################

##################################################
>Contig6592.271.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	1.33438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagcuuaucggagcua-uggagucc----cugauggccgacgacggc
            +++++++++--+++++-|+++++-++||||++++++-++-----++++
            +++++++++||+++++--+++++-++----++++++-++---||++++
    REV:    ugucgaaua--cucgaagaccucuggaguugacuaugggauc--gucg
	
	uccgccguucgacgcggugguggcggcagacgugguguacaucgaagagucugucgggcagcuuaucggagcuauggagucccugauggccgacgacggcguggugcugcuaggguaucaguugaggucuccagaagcucauaagcuguuuugggaaauguccgaggagguuuucgagaucgagaagauuccucauggagauuugcaucccgau
	.(((((((.....)))))))...((((((((.((((....))))....)))))))).(((((((((..(((((.(((((.((((((((.((.....((((.....))))...)).))))))....)).)))))..)))))))))))))).(((((((((.(((((((((.((((((....))))))..))))))..))).)))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig6592.287.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	1.33438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagcuuaucggagcua-uggagucc----cugauggccgacgacggc
            +++++++++--+++++-|+++++-++||||++++++-++-----++++
            +++++++++||+++++--+++++-++----++++++-++---||++++
    REV:    ugucgaaua--cucgaagaccucuggaguugacuaugggauc--gucg
	
	gugguggcggcagacgugguguacaucgaagagucugucgggcagcuuaucggagcuauggagucccugauggccgacgacggcguggugcugcuaggguaucaguugaggucuccagaagcucauaagcuguuuugggaaauguccgaggagguuuucgagaucgagaagauuccucauggagauuugcaucccgauuauuccuacg
	((((...((((((((.((((....))))....)))))))).(((((((((..(((((.(((((.((((((((.((.....((((.....))))...)).))))))....)).)))))..)))))))))))))).(((((((((.(((((((((.((((((....))))))..))))))..))).)))....))))))......)))).

##################################################

##################################################
>Contig6592.290.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	1.33438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagcuuaucggagcua-uggagucc----cugauggccgacgacggc
            +++++++++--+++++-|+++++-++||||++++++-++-----++++
            +++++++++||+++++--+++++-++----++++++-++---||++++
    REV:    ugucgaaua--cucgaagaccucuggaguugacuaugggauc--gucg
	
	guggcggcagacgugguguacaucgaagagucugucgggcagcuuaucggagcuauggagucccugauggccgacgacggcguggugcugcuaggguaucaguugaggucuccagaagcucauaagcuguuuugggaaauguccgaggagguuuucgagaucgagaagauuccucauggagauuugcaucccgauuauuccuacg
	((((((((((((.((((....))))....)))))))).(((((((((..(((((.(((((.((((((((.((.....((((.....))))...)).))))))....)).)))))..)))))))))))))).(((((((((.(((((((((.((((((....))))))..))))))..))).)))....))))))......)))).

##################################################

##################################################
>Contig6592.293.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	1.33438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagcuuaucggagcua-uggagucc----cugauggccgacgacggc
            +++++++++--+++++-|+++++-++||||++++++-++-----++++
            +++++++++||+++++--+++++-++----++++++-++---||++++
    REV:    ugucgaaua--cucgaagaccucuggaguugacuaugggauc--gucg
	
	gcggcagacgugguguacaucgaagagucugucgggcagcuuaucggagcuauggagucccugauggccgacgacggcguggugcugcuaggguaucaguugaggucuccagaagcucauaagcuguuuugggaaauguccgaggagguuuucgagaucgagaagauuccucauggagauuugcaucccgau
	.((((((((.((((....))))....)))))))).(((((((((..(((((.(((((.((((((((.((.....((((.....))))...)).))))))....)).)))))..)))))))))))))).(((((((((.(((((((((.((((((....))))))..))))))..))).)))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig6592.311.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	1.05383416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagcuuaucggagcua-uggagucc----cugauggccgacgacggc
            ++++++++--+++++-|+++++-++||||++++++-++-----++++
            ++++++++||+++++--+++++-++----++++++-++---||++++
    REV:    gucgaaua--cucgaagaccucuggaguugacuaugggauc--gucg
	
	aucgaagagucugucgggcagcuuaucggagcuauggagucccugauggccgacgacggcguggugcugcuaggguaucaguugaggucuccagaagcucauaagcuguuuugggaaauguccgaggagguuuucgagaucgagaagauuccucauggagauuugcaucccgauuauuccuacgaa
	.(((..((((..((((((((((((((..(((((.(((((.((((((((.((.....((((.....))))...)).))))))....)).)))))..))))))))))))).......((((.(((((((((.((((((....))))))..))))))..))).))))....)))))).))))...))).

##################################################

##################################################
>Contig6592.316.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	1.05383416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagcuuaucggagcua-uggagucc----cugauggccgacgacggc
            ++++++++--+++++-|+++++-++||||++++++-++-----++++
            ++++++++||+++++--+++++-++----++++++-++---||++++
    REV:    gucgaaua--cucgaagaccucuggaguugacuaugggauc--gucg
	
	agagucugucgggcagcuuaucggagcuauggagucccugauggccgacgacggcguggugcugcuaggguaucaguugaggucuccagaagcucauaagcuguuuugggaaauguccgaggagguuuucgagaucgagaagauuccucauggagauuugcaucccgauuauucc
	.((((..((((((((((((((..(((((.(((((.((((((((.((.....((((.....))))...)).))))))....)).)))))..))))))))))))).......((((.(((((((((.((((((....))))))..))))))..))).))))....)))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig6592.319.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	1.33438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagcuuaucggagcua-uggagucc----cugauggccgacgacggc
            +++++++++--+++++-|+++++-++||||++++++-++-----++++
            +++++++++||+++++--+++++-++----++++++-++---||++++
    REV:    ugucgaaua--cucgaagaccucuggaguugacuaugggauc--gucg
	
	gucugucgggcagcuuaucggagcuauggagucccugauggccgacgacggcguggugcugcuaggguaucaguugaggucuccagaagcucauaagcuguuuugggaaauguccgaggagguuuucgagaucgagaagauuccucauggagauuugcaucccgauuauuccuacgaagag
	.(((.(((.(((((((((..(((((.(((((.((((((((.((.....((((.....))))...)).))))))....)).)))))..)))))))))))))).(((((((((.(((((((((.((((((....))))))..))))))..))).)))....)))))).........)))))).

##################################################

##################################################
>Contig6592.322.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	1.05383416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagcuuaucggagcua-uggagucc----cugauggccgacgacggc
            ++++++++--+++++-|+++++-++||||++++++-++-----++++
            ++++++++||+++++--+++++-++----++++++-++---||++++
    REV:    gucgaaua--cucgaagaccucuggaguugacuaugggauc--gucg
	
	ugucgggcagcuuaucggagcuauggagucccugauggccgacgacggcguggugcugcuaggguaucaguugaggucuccagaagcucauaagcuguuuugggaaauguccgaggagguuuucgagaucgagaagauuccucauggagauuugcaucccgauu
	.((((((((((((((..(((((.(((((.((((((((.((.....((((.....))))...)).))))))....)).)))))..))))))))))))).......((((.(((((((((.((((((....))))))..))))))..))).))))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig6592.322.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	1.225779	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcagcuuaucggagcua-uggagucc----cugauggccgacgacggc
            ++++++++++--+++++-|+++++-++||||++++++-++-----++++
            ++++++++++||+++++--+++++-++----++++++-++---||++++
    REV:    uugucgaaua--cucgaagaccucuggaguugacuaugggauc--gucg
	
	ugucgggcagcuuaucggagcuauggagucccugauggccgacgacggcguggugcugcuaggguaucaguugaggucuccagaagcucauaagcuguuuugggaaauguccgaggagguuuucgagaucgagaagauuccucauggagauuugcaucccgauu
	.....((((((((((..(((((.(((((.((((((((.((.....((((.....))))...)).))))))....)).)))))..)))))))))))))))(((((((((.(((((((((.((((((....))))))..))))))..))).)))....))))))..

##################################################

##################################################
>Contig6592.326.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	1.225779	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcagcuuaucggagcua-uggagucc----cugauggccgacgacggc
            ++++++++++--+++++-|+++++-++||||++++++-++-----++++
            ++++++++++||+++++--+++++-++----++++++-++---||++++
    REV:    uugucgaaua--cucgaagaccucuggaguugacuaugggauc--gucg
	
	gggcagcuuaucggagcuauggagucccugauggccgacgacggcguggugcugcuaggguaucaguugaggucuccagaagcucauaagcuguuuugggaaauguccgaggagguuuucgagaucgagaagauuccucauggagauuugcaucccgau
	.((((((((((..(((((.(((((.((((((((.((.....((((.....))))...)).))))))....)).)))))..)))))))))))))))(((((((((.(((((((((.((((((....))))))..))))))..))).)))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig660.629.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	-0.8555	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggaucuuggaaggggcgcg-gaaaugaaugggcc
            ++++-++++++--++++++++|+++-----++++++
            ++++-++++++-|++++++++-+++---||++++++
    REV:    cuccaaggacuc-cuucgcguacuugug--guucgg
	
	agaggaucuuggaaggggcgcggaaaugaaugggcccgugagaaggcuugguguucaugcgcuuccucaggaaccucauauacuucauuuucuggcggaccaguccgccggac
	.((((.((((((..(((((((((((.....((((((........))))))...))).)))))))).)))))).)))).............(((((((((....))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6606.579.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	-1.81321333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcuuga-uguuga----acgccgucuuc-uccgc
            +++++++|+++++-||||++-++++++++|+++++
            +++++++-+++++-----++-++++++++-+++++
    REV:    ucgagcucgcgaugcuaaugagguaggagaaggcg
	
	cagcuugauguugaacgccgucuucuccgcgggcuuggcaucugcgccgcuggauccggcggcugcggcgccgggaccugaggauaugguuccggaaauagcagggccguagcgguugaggcccauuuugaagcggaagaggauggaguaaucguagcgcucgagcuu
	.((((((((((((.((.(((((((((((((.((((..((..(((((((((((....))))))).))))..((((((((.........)))))))).....))..)))).....(((....))).........))))).)))))))).)).....))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6606.579.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	-1.81321333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcuuga-uguuga----acgccgucuuc-uccgc
            +++++++|+++++-||||++-++++++++|+++++
            +++++++-+++++-----++-++++++++-+++++
    REV:    ucgagcucgcgaugcuaaugagguaggagaaggcg
	
	cagcuugauguugaacgccgucuucuccgcgggcuuggcaucugcgccgcuggauccggcggcugcggcgccgggaccugaggauaugguuccggaaauagcagggccguagcgguugaggcccauuuugaagcggaagaggauggaguaaucguagcgcucgagcuu
	.((((((((((((.((.(((((((((((((..(((......(((((((((((....))))))).))))..((((((((.........))))))))....))).(((((...........)))))........))))).)))))))).)).....))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6617.670.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.10	MeanVal:	2.620786	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaggcuuccuggaucucuucaauccccaua--uuuga
            ++++++++++--+++---+++-++++++---||+++++
            ++++++++++||+++---+++-++++++-----+++++
    REV:    cuucuggagg--cugcucaagcuagggggaggaaggcu
	
	gaaggcuuccuggaucucuucaauccccauauuugacauaucggaaggagggggaucgaacucgucggaggucuucu
	((((((((((..(((...(((.((((((...(((((....))))).....)))))).)))...))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6643.204.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	0.313714	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgccuaggcgagcgggaguugga--cggggaacgagaccgagaucgugcaggugaccgggaucg
            ++++-++++-+++++++++++++||+++++---+++---+++-++-+++++++-------++++
            ++++-++++|+++++++++++++--+++++---+++---+++-++-+++++++|||||||++++
    REV:    guggcuucg-ucguccucagccucagcuucauccucauccucaagggcguccg-------uagu
	
	uagagucggucugggcgagagguucuguuaguaucucgaucggcuccuucgccuaggcgagcgggaguuggacggggaacgagaccgagaucgugcaggugaccgggaucgcgaaugaugccugcgggaacuccuacuccuacuucgacuccgacuccugcugcuucggugucuuguucggcucggugguggggaacggcuguagcuccugcuacggcuacgccgccuauaacgacuaauucggcugguuucugcuaacuucucuagccuuaaccgcucuu
	.((((.((((..((((.(((((....(((((((....((((((((....((((.((((.((((((((((((((((((...(((...(((.((.(((((((.......((((....))))))))))).)).)))...)))...)))))..))))))))))))))))).))))..(((.(((....(((((((......(((((((((....))))))))).))))))).....))).)))...))))))))..))))))).))))).))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6651.472.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.0703999999999997	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccgu-ucuucuucuuccugcugcuccauugcuuuagcaucaua
            ++++++|++++++-----+++++-++++----+++--++++++++
            ++++++-++++++----|+++++-++++----+++--++++++++
    REV:    uugguaugggagguuuc-gacgaggagggucagaggguguggugu
	
	uggccguucuucuucuuccugcugcuccauugcuuuagcaucauauagauauggaauuggcuuuccaaauucaacgacuauauauauauauagcuccuuuuguggugugggagacugggaggagcagcuuuggaggguaugguug
	.((((((((((((.....(((((.((((....(((..((((((((..((..(((((......)))))...))...((((((((....)))))).))....))))))))..)))....)))).)))))....)))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig671.1067.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.11	MeanVal:	-0.939888	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccgggcuucgggggggggggaggggccc------------------cc
            ++++-------++++--+++++++++++++||||||||||||||||||++
            ++++-----||++++--+++++++++++++------------------++
    REV:    ggggaaucu--ccccuuuuuuuuccccgggaacaaaaaaauuauagaugg
	
	gccccgggcuucgggggggggggaggggcccccauaggggguagauauuaaaaaaacaagggccccuuuuuuuuccccucuaaggggg
	.((((.......((((..(((((((((((((((......))..................)))))))))))))..)))).....)))).

##################################################

##################################################
>Contig671.1074.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucggggggggggg---aggggccc------------------cc
            +++--++++++--++|||++++++++||||||||||||||||||++
            +++--++++++--++---++++++++------------------++
    REV:    ggaaucuccccuuuuuuuuccccgggaacaaaaaaauuauagaugg
	
	gcuucgggggggggggaggggcccccauaggggguagauauuaaaaaaacaagggccccuuuuuuuuccccucuaaggg
	.(((..((((((..((((((((((((......))..................))))))))...))..))))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig6731.1016.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcgcuuuccucccucccuugacucucuggcc
            ++++-+++--+++++++++++--+++--+++++
            ++++-+++--+++++++++++-|+++--+++++
    REV:    cccgggaauagagggggggggg-ggguugcugg
	
	ccgacggaaaacuucgaaaaaaguuugcuuaaacaaauuuagcgggcgcuuuccucccucccuugacucucuggcccucgggucguugggggggggggggagauaagggccccuaaaagggggguaaaauaaaaaaauaucugggcccccuuuuuuuuacccccaaaggggggg
	....((((....))))....(((((((......)))))))...((((.(((..(((((((((((..(((..(((((....)))))..))).)))))))))))..))).))))..(((((((((((...(((......)))....)))))))))))....(((((....))))).

##################################################

##################################################
>Contig6731.1019.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcgcuuuccucccucccuugacucucuggcc
            ++++-+++--+++++++++++--+++--+++++
            ++++-+++--+++++++++++-|+++--+++++
    REV:    cccgggaauagagggggggggg-ggguugcugg
	
	acggaaaacuucgaaaaaaguuugcuuaaacaaauuuagcgggcgcuuuccucccucccuugacucucuggcccucgggucguugggggggggggggagauaagggccccuaaaagggggguaaaauaaaaaaauaucugggcccccuuuuuuuuacccccaaaggggggg
	.((((....))))....(((((((......)))))))...((((.(((..(((((((((((..(((..(((((....)))))..))).)))))))))))..))).))))..(((((((((((...(((......)))....)))))))))))....(((((....))))).

##################################################

##################################################
>Contig6731.1023.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.682807333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuagcgggcgcuuuccucccucccuugacucucuggcc
            +++++-++++-+++--+++++++++++--+++--+++++
            +++++|++++-+++--+++++++++++-|+++--+++++
    REV:    aaauc-cccgggaauagagggggggggg-ggguugcugg
	
	aaaacuucgaaaaaaguuugcuuaaacaaauuuagcgggcgcuuuccucccucccuugacucucuggcccucgggucguugggggggggggggagauaagggccccuaaaagggggguaaaauaaaaaaauaucugggcccccuuuuuuuuacccccaaagggggggaaaaa
	.((((((......))))))...........(((((.((((.(((..(((((((((((..(((..(((((....)))))..))).)))))))))))..))).))))))))).(((((((...(((......)))....))))))).(((((..(((((...)))))..)))))

##################################################

##################################################
>Contig6731.1035.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcgcuuuccucccucccuugacucucuggcc
            ++++-+++--+++++++++++--+++--+++++
            ++++-+++--+++++++++++-|+++--+++++
    REV:    cccgggaauagagggggggggg-ggguugcugg
	
	aaaguuugcuuaaacaaauuuagcgggcgcuuuccucccucccuugacucucuggcccucgggucguugggggggggggggagauaagggccccuaaaagggggguaaaauaaaaaaauaucugggcccccuuuuuuuuacccccaaaggggggg
	.(((((((......)))))))...((((.(((..(((((((((((..(((..(((((....)))))..))).)))))))))))..))).))))..(((((((((((...(((......)))....)))))))))))....(((((....))))).

##################################################

##################################################
>Contig6731.1052.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.682807333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuagcgggcgcuuuccucccucccuugacucucuggcc
            +++++-++++-+++--+++++++++++--+++--+++++
            +++++|++++-+++--+++++++++++-|+++--+++++
    REV:    aaauc-cccgggaauagagggggggggg-ggguugcugg
	
	auuuagcgggcgcuuuccucccucccuugacucucuggcccucgggucguugggggggggggggagauaagggccccuaaaagggggguaaaauaaaaaaauaucugggcccccuuuuuuuuacccccaaagggggggaaaaa
	.(((((.((((.(((..(((((((((((..(((..(((((....)))))..))).)))))))))))..))).))))))))).(((((((...(((......)))....))))))).(((((..(((((...)))))..)))))

##################################################

##################################################
>Contig6731.1058.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcgcuuuccucccucccuugacucucuggcc
            ++++-+++--+++++++++++--+++--+++++
            ++++-+++--+++++++++++-|+++--+++++
    REV:    cccgggaauagagggggggggg-ggguugcugg
	
	cgggcgcuuuccucccucccuugacucucuggcccucgggucguugggggggggggggagauaagggccccuaaaagggggguaaaauaaaaaaauaucugggcccccuuuuuuuuacccccaaaggggggg
	.((((.(((..(((((((((((..(((..(((((....)))))..))).)))))))))))..))).))))..(((((((((((...(((......)))....)))))))))))....(((((....))))).

##################################################

##################################################
>Contig6744.467.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	3.88151683333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacugauggcaguggcuuuggggcauugc-cuagcaaca----ugccc
            ++++--++++++-++++---++++++++-|++++--++-||||+++++
            ++++--++++++|++++|||++++++++--++++--++-----+++++
    REV:    gugaacgccguu-ccga---cccguagcacgaucucugacgagacggg
	
	ucacugauggcaguggcuuuggggcauugccuagcaacaugcccagagacguuacauguguugcagacuggcucauuagggcagucgcgggcaagguggccuguuuuccugcaguuguugcaugcuuugucguuugugcagucaacugcaauguggccuugcuuguagcaguuguugcagagucucauguccccuggugggaguguaggggcagagcagucucuagcacgaugcccagccuugccgcaaguguggcagaugcccucauucgggcagucgcuu
	.((((..((((((.((((...((((((((.((((..((.(((((.(((((((.(((..((((((.((((.((((....))))))))..(((((((((.((.........((((((((((((((((......))..)))))).))))))))..)).)))))))))))))))..))).))...)))))...((((.....))))......))))).....))..))))..))))))))))))))))))..)))).(((...(((((......)))))...))).

##################################################

##################################################
>Contig6744.467.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	3.88151683333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacugauggcaguggcuuuggggcauugc-cuagcaaca----ugccc
            ++++--++++++-++++---++++++++-|++++--++-||||+++++
            ++++--++++++|++++|||++++++++--++++--++-----+++++
    REV:    gugaacgccguu-ccga---cccguagcacgaucucugacgagacggg
	
	ucacugauggcaguggcuuuggggcauugccuagcaacaugcccagagacguuacauguguugcagacuggcucauuagggcagucgcgggcaagguggccuguuuuccugcaguuguugcaugcuuugucguuugugcagucaacugcaauguggccuugcuuguagcaguuguugcagagucucauguccccuggugggaguguaggggcagagcagucucuagcacgaugcccagccuugccgcaaguguggcagaugcccucauucgggcagucgcuu
	.((((..((((((.((((...((((((((.((((..((.(((((.(((((((.(((..((((((.((((.((((....))))))))..(((((((((.((.........((((((((((((((((......))..)))))).))))))))..)).)))))))))))))))..))).))...)))))...((((.....))))......))))).....))..))))..))))))))))))))))))..)))).(((.(((((((......))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig6749.626.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.251652	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcguaaaa-gugaagccgaacacgcacggccuugugugaaagug
            +++++----|++---++----+++++++++++-++++++----++
            +++++-----++---++---|+++++++++++-++++++--||++
    REV:    acgcagaaagcgaagugaaa-gugcgugcuggcacgcacaa--gc
	
	gugcguaaaagugaagccgaacacgcacggccuugugugaaagugaagccgaacacgcacggucgugcgugaaagugaagcgaaagacgca
	.(((((....((...((....(((((((((((.((((((....((....))..)))))).)))))))))))...))...)).....)))))

##################################################

##################################################
>Contig6749.628.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.245496333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcguaaaa-gugaagccgaacacgcacggccuugugugaaagug
            ++++----|++---++----+++++++++++-++++++----++
            ++++-----++---++---|+++++++++++-++++++--||++
    REV:    cgcagaaagcgaagugaaa-gugcgugcuggcacgcacaa--gc
	
	gcguaaaagugaagccgaacacgcacggccuugugugaaagugaagccgaacacgcacggucgugcgugaaagugaagcgaaagacgca
	((((....((...((....(((((((((((.((((((....((....))..)))))).)))))))))))...))...)).....)))).

##################################################

##################################################
>Contig6756.912.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	-0.334122833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggcuucccgucguuugccucaauugccuuguu--gguca
            +++++-----++++--+++--+++++++++-+++||+++++
            +++++--|||++++--+++-|+++++++++-+++--+++++
    REV:    cuccguu---cgguggaugu-guugacgggccgaacccagu
	
	agaggcuucccgucguuugccucaauugccuuguuggucaaaauccggaaugacccaagccgggcaguuguguagguggcuugccuca
	.(((((.....((((..(((..(((((((((.((((((((..........)))))..))).))))))))).)))..))))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig6756.922.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	-0.716167666666668	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucguuugccucaauugccuuguu--gguca
            ++++--+++--+++++++++-+++||+++++
            ++++--+++-|+++++++++-+++--+++++
    REV:    cgguggaugu-guugacgggccgaacccagu
	
	cgucguuugccucaauugccuuguuggucaaaauccggaaugacccaagccgggcaguuguguagguggcu
	.((((..(((..(((((((((.((((((((..........)))))..))).))))))))).)))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig68.414.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	0.389753999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuau-uuucuauugccaua----gccagc-agac--ugagaac
            +++--|++++++++++++--||||+++++-|++++||+++++++
            +++---++++++++++++------+++++--++++--+++++++
    REV:    ugagacagagguaacggucaugaacgguuacuuugguacuuuug
	
	ugcuauuuucuauugccauagccagcagacugagaacagaguuuucaugguuucauuggcaaguacuggcaauggagacagaguu
	.(((..((((((((((((..(((((.(((((((((((...)))))))..))))..)))))......))))))))))))...))).

##################################################

##################################################
>Contig68.414.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.18	MeanVal:	0.464251333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuau-uuucuauugcca-ua---gccagc-agac--ugagaac
            +++--|++++++++++++|++|||+++++-|++++||+++++++
            +++---++++++++++++-++---+++++--++++--+++++++
    REV:    ugagacagagguaacggucaugaacgguuacuuugguacuuuug
	
	ugcuauuuucuauugccauagccagcagacugagaacagaguuuucaugguuucauuggcaaguacuggcaauggagacagaguu
	.(((..(((((((((((((((((((.(((((((((((...)))))))..))))..)))))...)).))))))))))))...))).

##################################################

##################################################
>Contig68.419.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	0.415163333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucuauugccaua----gccagc-agac--ugagaac
            ++++++++++++--||||+++++-|++++||+++++++
            ++++++++++++------+++++--++++--+++++++
    REV:    agagguaacggucaugaacgguuacuuugguacuuuug
	
	uuuucuauugccauagccagcagacugagaacagaguuuucaugguuucauuggcaaguacuggcaauggagac
	.((((((((((((..(((((.(((((((((((...)))))))..))))..)))))......)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig68.419.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.29	MeanVal:	0.506613333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucuauugcca-ua---gccagc-agac--ugagaac
            ++++++++++++|++|||+++++-|++++||+++++++
            ++++++++++++-++---+++++--++++--+++++++
    REV:    agagguaacggucaugaacgguuacuuugguacuuuug
	
	uuuucuauugccauagccagcagacugagaacagaguuuucaugguuucauuggcaaguacuggcaauggagac
	.(((((((((((((((((((.(((((((((((...)))))))..))))..)))))...)).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6823.522.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	5.7510465	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuc------cau-gcuccugaaauucauc-cuucu---ggguuu--ccgauugguaggccggagau
            ++++++||||||+++|+++--++++++++-++|+++++|||+++++-||++-+++++-++++-++++++
            ++++++------+++-+++--++++++++|++-+++++---+++++---++-+++++|++++-++++++
    REV:    ggggagccaauaguagcggaagcuuuaag-agagaagaggcuucaguuuggguggcc-ucugacuuuua
	
	ccaccuccucguccagggcuucgagugcuggcucauguagaacgcccagaacuccuccaugcuccugaaauucauccuucuggguuuccgauugguaggccggagauuucaaauuuucagucuccgguggguuugacuucggagaagagagaauuucgaaggcgaugauaaccgaggggauuggaggaggaggugaucgggugaagaggaagaguaauugguuggucuauccaaagaguguuuuuaauuuuuuuuuuguaacuugu
	.(((((((((.(((((((((((..(((......)))...))).))))....((((((((((((..((((((((.((((((((((((.((.(((((.((((.((((((.....)))))).))))))))).))...)))))...))))).))))))))))..))).)))......))))))..)))).)))))))))..(((((..(((((((((((.(((..((((.....))))..))).......)))))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig6845.388.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	5.201056	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucc-uugccacauaugaacaugggucucauuguuuggaaacggguucucaagaucc
            +++|++++---+++++++++++++--++--++--+++----++++++----+++++
            +++-++++-||+++++++++++++--++--++--+++||||++++++||||+++++
    REV:    agguagcgc--uguacuuguauccuaagccguggacc----cucaag----cuagg
	
	cuccuugccacauaugaacaugggucucauuguuuggaaacggguucucaagauccauaggaucgaacucccaggugccgaauccuauguucaugucgcgauggau
	.(((((((...(((((((((((((..((..((..(((....((((((....(((((...))))))))))))))..))..))..))))))))))))).)))).))).

##################################################

##################################################
>Contig6853.504.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.469649999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaugcuugucuaugccuuggagaag-uuuccc----cucgacgaaaagguga--cucc
            +++++-----++++---+++++++++++|++++++||||++++--++--+++++-||++++
            +++++-||||++++--|+++++++++++-++++++----++++||++-|+++++---++++
    REV:    ucccuu----cggaga-ggagcuucuucuagaggguaaugggc--cuc-uccaccuagagg
	
	ucgucuaggaggugagcgccuucuuaaagguagaggagaucgccucugaacaggacugccucuuacucuucguggagagguccuuugaggugaucugaaucuucuugguggaggagaugaagaaugaccccugcccggggaugcuugucuaugccuuggagaaguuuccccucgacgaaaaggugacuccacacggcgacgaccaggagaauuaacacgccugcguggaggagaaucugguggccgucuaggagaccccccucuccuaguaaugggagauccaccucuccggguaaugggagaucuucuucgaggagaggcuucccuuugacgu
	.((((.(((((((....)))))))....(((((.((.(((((((((.....((((((..(((.(((.....)))))).))))))..)))))))))...((((((((....)))))))).........)).))))).(((((.....((((...(((((((((((((((((((((..((..(((((.((((..(((((....((((((....((..((((....))))...))...)))))).)))))((((((((......)))))))).....))))...))))).))))))....)))))).)))))))))))..)))).)))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig6853.509.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.421475999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaugcuugucuaugccuuggagaag-uuuccc----cucgacgaaaaggug
            +++++-----++++---+++++++++++|++++++||||++++--++--+++++
            +++++-||||++++--|+++++++++++-++++++----++++||++-|+++++
    REV:    ucccuu----cggaga-ggagcuucuucuagaggguaaugggc--cuc-uccac
	
	uaggaggugagcgccuucuuaaagguagaggagaucgccucugaacaggacugccucuuacucuucguggagagguccuuugaggugaucugaaucuucuugguggaggagaugaagaaugaccccugcccggggaugcuugucuaugccuuggagaaguuuccccucgacgaaaaggugacuccacacggcgacgaccaggagaauuaacacgccugcguggaggagaaucugguggccgucuaggagaccccccucuccuaguaaugggagauccaccucuccggguaaugggagaucuucuucgaggagaggcuucccuu
	.(((((((....)))))))....(((((.((.(((((((((.....((((((..(((.(((.....)))))).))))))..)))))))))...((((((((....)))))))).........)).))))).(((((.....((((...(((((((((((((((((((((..((..(((((.((((..(((((....((((((....((..((((....))))...))...)))))).)))))...)))).......(((((((....)))))))..))))).))))))....)))))).)))))))))))..)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig6853.509.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.469649999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaugcuugucuaugccuuggagaag-uuuccc----cucgacgaaaagguga--cucc
            +++++-----++++---+++++++++++|++++++||||++++--++--+++++-||++++
            +++++-||||++++--|+++++++++++-++++++----++++||++-|+++++---++++
    REV:    ucccuu----cggaga-ggagcuucuucuagaggguaaugggc--cuc-uccaccuagagg
	
	uaggaggugagcgccuucuuaaagguagaggagaucgccucugaacaggacugccucuuacucuucguggagagguccuuugaggugaucugaaucuucuugguggaggagaugaagaaugaccccugcccggggaugcuugucuaugccuuggagaaguuuccccucgacgaaaaggugacuccacacggcgacgaccaggagaauuaacacgccugcguggaggagaaucugguggccgucuaggagaccccccucuccuaguaaugggagauccaccucuccggguaaugggagaucuucuucgaggagaggcuucccuu
	.(((((((....)))))))....(((((.((.(((((((((.....((((((..(((.(((.....)))))).))))))..)))))))))...((((((((....)))))))).........)).))))).(((((.....((((...(((((((((((((((((((((..((..(((((.((((..(((((....((((((....((..((((....))))...))...)))))).)))))((((((((......)))))))).....))))...))))).))))))....)))))).)))))))))))..)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig6853.531.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.421475999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaugcuugucuaugccuuggagaag-uuuccc----cucgacgaaaaggug
            +++++-----++++---+++++++++++|++++++||||++++--++--+++++
            +++++-||||++++--|+++++++++++-++++++----++++||++-|+++++
    REV:    ucccuu----cggaga-ggagcuucuucuagaggguaaugggc--cuc-uccac
	
	agguagaggagaucgccucugaacaggacugccucuuacucuucguggagagguccuuugaggugaucugaaucuucuugguggaggagaugaagaaugaccccugcccggggaugcuugucuaugccuuggagaaguuuccccucgacgaaaaggugacuccacacggcgacgaccaggagaauuaacacgccugcguggaggagaaucugguggccgucuaggagaccccccucuccuaguaaugggagauccaccucuccggguaaugggagaucuucuucgaggagaggcuucccuu
	.(((((.((.(((((((((.....((((((..(((.(((.....)))))).))))))..)))))))))...((((((((....)))))))).........)).))))).(((((.....((((...(((((((((((((((((((((..((..(((((.((((..(((((....((((((....((..((((....))))...))...)))))).)))))...)))).......(((((((....)))))))..))))).))))))....)))))).)))))))))))..)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig6853.531.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.469649999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaugcuugucuaugccuuggagaag-uuuccc----cucgacgaaaagguga--cucc
            +++++-----++++---+++++++++++|++++++||||++++--++--+++++-||++++
            +++++-||||++++--|+++++++++++-++++++----++++||++-|+++++---++++
    REV:    ucccuu----cggaga-ggagcuucuucuagaggguaaugggc--cuc-uccaccuagagg
	
	agguagaggagaucgccucugaacaggacugccucuuacucuucguggagagguccuuugaggugaucugaaucuucuugguggaggagaugaagaaugaccccugcccggggaugcuugucuaugccuuggagaaguuuccccucgacgaaaaggugacuccacacggcgacgaccaggagaauuaacacgccugcguggaggagaaucugguggccgucuaggagaccccccucuccuaguaaugggagauccaccucuccggguaaugggagaucuucuucgaggagaggcuucccuu
	.(((((.((.(((((((((.....((((((..(((.(((.....)))))).))))))..)))))))))...((((((((....)))))))).........)).))))).(((((.....((((...(((((((((((((((((((((..((..(((((.((((..(((((....((((((....((..((((....))))...))...)))))).)))))((((((((......)))))))).....))))...))))).))))))....)))))).)))))))))))..)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig6853.650.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.498107999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucuaugccuuggagaag-uuuccc----cucgacgaaaaggug
            ++++---+++++++++++|++++++||||++++--++--+++++
            ++++--|+++++++++++-++++++----++++||++-|+++++
    REV:    cggaga-ggagcuucuucuagaggguaaugggc--cuc-uccac
	
	gucuaugccuuggagaaguuuccccucgacgaaaaggugacuccacacggcgacgaccaggagaauuaacacgccugcguggaggagaaucugguggccgucuaggagaccccccucuccuaguaaugggagauccaccucuccggguaaugggagaucuucuucgaggagaggcu
	((((...(((((((((((((((((((((..((..(((((.((((..(((((....((((((....((..((((....))))...))...)))))).)))))...)))).......(((((((....)))))))..))))).))))))....)))))).)))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig6853.650.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	0.555581999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucuaugccuuggagaag-uuuccc----cucgacgaaaagguga--cucc
            ++++---+++++++++++|++++++||||++++--++--+++++-||++++
            ++++--|+++++++++++-++++++----++++||++-|+++++---++++
    REV:    cggaga-ggagcuucuucuagaggguaaugggc--cuc-uccaccuagagg
	
	gucuaugccuuggagaaguuuccccucgacgaaaaggugacuccacacggcgacgaccaggagaauuaacacgccugcguggaggagaaucugguggccgucuaggagaccccccucuccuaguaaugggagauccaccucuccggguaaugggagaucuucuucgaggagaggcu
	((((...(((((((((((((((((((((..((..(((((.((((..(((((....((((((....((..((((....))))...))...)))))).)))))((((((((......)))))))).....))))...))))).))))))....)))))).)))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig6883.1055.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	3.29301133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggccccuucccccccucccaacccccccg
            ++++++---+++++++++-+++-----+++++
            ++++++--|+++++++++-+++-----+++++
    REV:    cccccgaa-aggggggggcggggcuucggggc
	
	uuaaaaaaagaugccaaaaaaaaauuugggggccccuucccccccucccaacccccccggccccggggcuucggggcggggggggaaagccccccuagagaggagguaaaauaaaaaaaacaccugggcggccgguuuuuuuaccccccccaagagggggg
	.((((((((...(((............((((((...(((((((((.(((.....(((((....))))).....))).)))))))))..)))))).........((((..............))))....)))...))))))))..((((((....))))))

##################################################

##################################################
>Contig6883.1058.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	3.29301133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggccccuucccccccucccaacccccccg
            ++++++---+++++++++-+++-----+++++
            ++++++--|+++++++++-+++-----+++++
    REV:    cccccgaa-aggggggggcggggcuucggggc
	
	aaaaaagaugccaaaaaaaaauuugggggccccuucccccccucccaacccccccggccccggggcuucggggcggggggggaaagccccccuagagaggagguaaaauaaaaaaaacaccugggcggccgguuuuuuuaccccccccaagagggggg
	.(((((((((((............((((((...(((((((((.(((.....(((((....))))).....))).)))))))))..)))))).........((((..............))))....)))..))))))))...((((((....))))))

##################################################

##################################################
>Contig6883.1065.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	3.29301133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggccccuucccccccucccaacccccccg
            ++++++---+++++++++-+++-----+++++
            ++++++--|+++++++++-+++-----+++++
    REV:    cccccgaa-aggggggggcggggcuucggggc
	
	augccaaaaaaaaauuugggggccccuucccccccucccaacccccccggccccggggcuucggggcggggggggaaagccccccuagagaggagguaaaauaaaaaaaacaccugggcggccgguuuuuuuaccccccccaagagggggg
	.((((............((((((...(((((((((.(((.....(((((....))))).....))).)))))))))..)))))).........((((..............)))).))))...(((......)))((((((....))))))

##################################################

##################################################
>Contig6883.1067.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	3.29301133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggccccuucccccccucccaacccccccg
            ++++++---+++++++++-+++-----+++++
            ++++++--|+++++++++-+++-----+++++
    REV:    cccccgaa-aggggggggcggggcuucggggc
	
	gccaaaaaaaaauuugggggccccuucccccccucccaacccccccggccccggggcuucggggcggggggggaaagccccccuagagaggagguaaaauaaaaaaaacaccugggcggccgguuuuuuuaccccccccaagagggggg
	(((............((((((...(((((((((.(((.....(((((....))))).....))).)))))))))..)))))).........((((..............)))).)))....(((......)))((((((....))))))

##################################################

##################################################
>Contig6883.1082.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.82	MeanVal:	3.29301133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggccccuucccccccucccaacccccccg
            ++++++---+++++++++-+++-----+++++
            ++++++--|+++++++++-+++-----+++++
    REV:    cccccgaa-aggggggggcggggcuucggggc
	
	gggggccccuucccccccucccaacccccccggccccggggcuucggggcggggggggaaagccccccuagagaggagguaaaauaaaaaaaacaccugggcggccgguuuuuuuaccccccccaagagggggg
	((((((...(((((((((.(((.....(((((....))))).....))).)))))))))..))))))..........(((((((..........(((.((....)))))..)))))))((((((....))))))

##################################################

##################################################
>Contig6890.973.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.131945333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaaaaaaac-gcucccuuggugcccaaaaaaaaauuuuuugggg---uccu
            +++++++++-|++++++++--+++++------------++++++-|||++++
            +++++++++--++++++++-|+++++||||||||||||++++++----++++
    REV:    guuuuuuuucccggggggga-acggg------------aaacccaaaaaggg
	
	aggggcccauaaaaaaaacgcucccuuggugcccaaaaaaaaauuuuuugggguccuccggggggaaaaacccaaagggcaagggggggcccuuuuuuuugugcuuugaaacccggccaaaggguuguuuuuuguugugccaaaaaaaaaaaaaaaaggggggaaaagaaaaaggggaaaaauuugaggguuuuaaaaagggacccccccccuugugccaaaaaaaaaaauggggggcacagagggggggggggaaaaaaacccg
	.(((.(((.(((((((((.((((((((..(((((............((((((.((((.....))))....))))))))))).))))))))..)))))))))...((((((((((...((((...((.((((((.((...((....................))..)).)))))).)).....)))).))))))))))..))).((((((((((((((((................)))))).)))))))))).........))).

##################################################

##################################################
>Contig6896.828.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	0.275662333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaggccacccaaaaagggccgggaaaccc
            +++++++++--++++++-+++++++++---+++
            +++++++++||++++++-+++++++++|||+++
    REV:    uuuuuuuug--ggguuuguuuuggccc---ggg
	
	gcccuaaaaguagggcgaaauaaaaaaucuaauggggcgcccuuuuuucccccggaagggggggaaaacggguuuucccccaaaaucggggggaaaacccaggaaaaaaaaauuuuggaacaaaaaaggccacccaaaaagggccgggaaacccgaaaaaaaagggcccgguuuuguuugggguuuuuuuuu
	((((((....))))))...........(((((.(((....)))(((..(((((....)))))..)))..((((((((((((.......))))))))))))..............)))))..(((((((((..((((((.(((((((((...(((.........)))))))))))).))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6896.830.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	0.275662333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaggccacccaaaaagggccgggaaaccc
            +++++++++--++++++-+++++++++---+++
            +++++++++||++++++-+++++++++|||+++
    REV:    uuuuuuuug--ggguuuguuuuggccc---ggg
	
	ccuaaaaguagggcgaaauaaaaaaucuaauggggcgcccuuuuuucccccggaagggggggaaaacggguuuucccccaaaaucggggggaaaacccaggaaaaaaaaauuuuggaacaaaaaaggccacccaaaaagggccgggaaacccgaaaaaaaagggcccgguuuuguuugggguuuuuuuuu
	.((((((..((((((...((..........))...))))))(((..(((((....)))))..)))..((((((((((((.......))))))))))))............))))))...(((((((((..((((((.(((((((((...(((.........)))))))))))).))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6896.854.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	0.275662333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaggccacccaaaaagggccgggaaaccc
            +++++++++--++++++-+++++++++---+++
            +++++++++||++++++-+++++++++|||+++
    REV:    uuuuuuuug--ggguuuguuuuggccc---ggg
	
	aucuaauggggcgcccuuuuuucccccggaagggggggaaaacggguuuucccccaaaaucggggggaaaacccaggaaaaaaaaauuuuggaacaaaaaaggccacccaaaaagggccgggaaacccgaaaaaaaagggcccgguuuuguuugggguuuuuuuuu
	.(((((.(((....)))(((..(((((....)))))..)))..((((((((((((.......))))))))))))..............)))))..(((((((((..((((((.(((((((((...(((.........)))))))))))).))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6901.529.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.7297525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggguggggc-caaaaauuuuacucgcggaaaa
            +++++++++-+++++|++++++----------++++++
            +++++++++|+++++-++++++-|||||||||++++++
    REV:    ccccccccc-cucuguguuuuuu---------ccuuuu
	
	gugauacgugcguaucagcgacacauuuuuccuuacucgagcauuaggccauguguccuuccccaagguggggcuuuucccauaaccccccccuuuaagguuuuccaauuuggggguagagggguuuccccuccaaagggggggggguggggccaaaaauuuuacucgcggaaaaaauauuuuccuuuuuugugucuccccccccccggggg
	.((((((....))))))..(((((((....(((............)))..)))))))...((((..((.((((....((((...((((((........((....)).....))))))...))))...)))).))....(((((((((.(((((((((((..........((((((....)))))).)))))).)))))))))))))).))))

##################################################

##################################################
>Contig6901.544.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.7297525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggguggggc-caaaaauuuuacucgcggaaaa
            +++++++++-+++++|++++++----------++++++
            +++++++++|+++++-++++++-|||||||||++++++
    REV:    ccccccccc-cucuguguuuuuu---------ccuuuu
	
	cagcgacacauuuuuccuuacucgagcauuaggccauguguccuuccccaagguggggcuuuucccauaaccccccccuuuaagguuuuccaauuuggggguagagggguuuccccuccaaagggggggggguggggccaaaaauuuuacucgcggaaaaaauauuuuccuuuuuugugucuccccccccccggggg
	.((.(((((((....(((............)))..))))))))).((((..((.((((....((((...((((((........((....)).....))))))...))))...)))).))....(((((((((.(((((((((((..........((((((....)))))).)))))).)))))))))))))).))))

##################################################

##################################################
>Contig6901.547.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.7297525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggguggggc-caaaaauuuuacucgcggaaaa
            +++++++++-+++++|++++++----------++++++
            +++++++++|+++++-++++++-|||||||||++++++
    REV:    ccccccccc-cucuguguuuuuu---------ccuuuu
	
	cgacacauuuuuccuuacucgagcauuaggccauguguccuuccccaagguggggcuuuucccauaaccccccccuuuaagguuuuccaauuuggggguagagggguuuccccuccaaagggggggggguggggccaaaaauuuuacucgcggaaaaaauauuuuccuuuuuugugucuccccccccccggggg
	.(((((((....(((............)))..)))))))...((((..((.((((....((((...((((((........((....)).....))))))...))))...)))).))....(((((((((.(((((((((((..........((((((....)))))).)))))).)))))))))))))).))))

##################################################

##################################################
>Contig6901.566.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.7297525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggguggggc-caaaaauuuuacucgcggaaaa
            +++++++++-+++++|++++++----------++++++
            +++++++++|+++++-++++++-|||||||||++++++
    REV:    ccccccccc-cucuguguuuuuu---------ccuuuu
	
	cgagcauuaggccauguguccuuccccaagguggggcuuuucccauaaccccccccuuuaagguuuuccaauuuggggguagagggguuuccccuccaaagggggggggguggggccaaaaauuuuacucgcggaaaaaauauuuuccuuuuuugugucuccccccccccggggg
	...((((........))))....((((..((.((((....((((...((((((........((....)).....))))))...))))...)))).))....(((((((((.(((((((((((..........((((((....)))))).)))))).)))))))))))))).))))

##################################################

##################################################
>Contig6901.573.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.7297525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggguggggc-caaaaauuuuacucgcggaaaa
            +++++++++-+++++|++++++----------++++++
            +++++++++|+++++-++++++-|||||||||++++++
    REV:    ccccccccc-cucuguguuuuuu---------ccuuuu
	
	uaggccauguguccuuccccaagguggggcuuuucccauaaccccccccuuuaagguuuuccaauuuggggguagagggguuuccccuccaaagggggggggguggggccaaaaauuuuacucgcggaaaaaauauuuuccuuuuuugugucuccccccccccggggg
	..(((.....)))...((((..((.((((....((((...((((((........((....)).....))))))...))))...)))).))....(((((((((.(((((((((((..........((((((....)))))).)))))).)))))))))))))).))))

##################################################

##################################################
>Contig6901.588.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.7297525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggguggggc-caaaaauuuuacucgcggaaaa
            +++++++++-+++++|++++++----------++++++
            +++++++++|+++++-++++++-|||||||||++++++
    REV:    ccccccccc-cucuguguuuuuu---------ccuuuu
	
	uccccaagguggggcuuuucccauaaccccccccuuuaagguuuuccaauuuggggguagagggguuuccccuccaaagggggggggguggggccaaaaauuuuacucgcggaaaaaauauuuuccuuuuuugugucuccccccccccggggg
	.((((..((.((((....((((...((((((........((....)).....))))))...))))...)))).))....(((((((((.(((((((((((..........((((((....)))))).)))))).)))))))))))))).))))

##################################################

##################################################
>Contig6901.595.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.7297525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggguggggc-caaaaauuuuacucgcggaaaa
            +++++++++-+++++|++++++----------++++++
            +++++++++|+++++-++++++-|||||||||++++++
    REV:    ccccccccc-cucuguguuuuuu---------ccuuuu
	
	gguggggcuuuucccauaaccccccccuuuaagguuuuccaauuuggggguagagggguuuccccuccaaagggggggggguggggccaaaaauuuuacucgcggaaaaaauauuuuccuuuuuugugucuccccccccccggggg
	.((((((....))))))..((((((((.....((....)).....)))))..((((((...)))))).....(((((((((.(((((((((((..........((((((....)))))).)))))).)))))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig6901.606.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.7297525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggguggggc-caaaaauuuuacucgcggaaaa
            +++++++++-+++++|++++++----------++++++
            +++++++++|+++++-++++++-|||||||||++++++
    REV:    ccccccccc-cucuguguuuuuu---------ccuuuu
	
	ucccauaaccccccccuuuaagguuuuccaauuuggggguagagggguuuccccuccaaagggggggggguggggccaaaaauuuuacucgcggaaaaaauauuuuccuuuuuugugucuccccccccccggggg
	.(((.......(((((.....((....)).....)))))..((((((...)))))).....(((((((((.(((((((((((..........((((((....)))))).)))))).)))))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig6901.613.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.7297525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggguggggc-caaaaauuuuacucgcggaaaa
            +++++++++-+++++|++++++----------++++++
            +++++++++|+++++-++++++-|||||||||++++++
    REV:    ccccccccc-cucuguguuuuuu---------ccuuuu
	
	accccccccuuuaagguuuuccaauuuggggguagagggguuuccccuccaaagggggggggguggggccaaaaauuuuacucgcggaaaaaauauuuuccuuuuuugugucuccccccccccggggg
	.((((((((.....((....)).....)))))..((((((...)))))).....(((((((((.(((((((((((..........((((((....)))))).)))))).)))))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig6901.629.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.7297525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggguggggc-caaaaauuuuacucgcggaaaa
            +++++++++-+++++|++++++----------++++++
            +++++++++|+++++-++++++-|||||||||++++++
    REV:    ccccccccc-cucuguguuuuuu---------ccuuuu
	
	uuuuccaauuuggggguagagggguuuccccuccaaagggggggggguggggccaaaaauuuuacucgcggaaaaaauauuuuccuuuuuugugucuccccccccccg
	.(((((.....)))))..((((((...)))))).....(((((((((.(((((((((((..........((((((....)))))).)))))).)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6901.636.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.7297525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggguggggc-caaaaauuuuacucgcggaaaa
            +++++++++-+++++|++++++----------++++++
            +++++++++|+++++-++++++-|||||||||++++++
    REV:    ccccccccc-cucuguguuuuuu---------ccuuuu
	
	auuuggggguagagggguuuccccuccaaagggggggggguggggccaaaaauuuuacucgcggaaaaaauauuuuccuuuuuugugucuccccccccccg
	.((((((((..(((...)))..)))))))).(((((((((.(((((((((((..........((((((....)))))).)))))).)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6901.646.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.7297525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggguggggc-caaaaauuuuacucgcggaaaa
            +++++++++-+++++|++++++----------++++++
            +++++++++|+++++-++++++-|||||||||++++++
    REV:    ccccccccc-cucuguguuuuuu---------ccuuuu
	
	agagggguuuccccuccaaagggggggggguggggccaaaaauuuuacucgcggaaaaaauauuuuccuuuuuugugucuccccccccccg
	.((((((...)))))).....(((((((((.(((((((((((..........((((((....)))))).)))))).)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6901.655.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	0.7642145	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccuccaaagggggggggguggggc-caaaaauuuuacucgcggaaaa
            +++++------+++++++++-+++++|++++++----------++++++
            +++++||||||+++++++++|+++++-++++++-|||||||||++++++
    REV:    ggggg------ccccccccc-cucuguguuuuuu---------ccuuuu
	
	uccccuccaaagggggggggguggggccaaaaauuuuacucgcggaaaaaauauuuuccuuuuuugugucuccccccccccggggg
	.(((((......(((((((((.(((((((((((..........((((((....)))))).)))))).)))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6901.667.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.7297525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggguggggc-caaaaauuuuacucgcggaaaa
            +++++++++-+++++|++++++----------++++++
            +++++++++|+++++-++++++-|||||||||++++++
    REV:    ccccccccc-cucuguguuuuuu---------ccuuuu
	
	ggggggggguggggccaaaaauuuuacucgcggaaaaaauauuuuccuuuuuugugucuccccccccccg
	(((((((((.(((((((((((..........((((((....)))))).)))))).)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6903.623.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	0.16192	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuuuguuggagaacugcggguaauuuga-aucccccgga
            ++++---++++-++++-+++++------++|++++++++++
            ++++|||++++|++++|+++++-|||||++-++++++++++
    REV:    ccaa---aacc-cuug-ugcucu-----cucuggggggccu
	
	aggucuguauuucacaagauaagguuuuguuggagaacugcggguaauuugaaucccccggaaaagccuuccaaaaaaaucaaccccucaaaguucaaagaggggcggaaaaccccgaaagggacaauaaaaaaaaaccaggggguuuucccccccgggaaaacuccccuccggggggucucucucguguucccaaaaccccggccg
	.((((..((((......)))).((((...((((.((((.(((((......((((((((((((.................((..((((((..........))))))..))....(((....))).................((((((((((((....)))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig6903.631.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	-1.81779	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucac-aagauaagguuuug---uuggagaacugcggguaauuuga-aucccccgga
            ++++--|+++----++++---|||++++-++++-+++++------++|++++++++++
            ++++---+++---|++++------++++|++++|+++++-|||||++-++++++++++
    REV:    agagaauuucgcg-ccggccccaaaacc-cuug-ugcucu-----cucuggggggccu
	
	auuucacaagauaagguuuuguuggagaacugcggguaauuugaaucccccggaaaagccuuccaaaaaaaucaaccccucaaaguucaaagaggggcggaaaaccccgaaagggacaauaaaaaaaaaccaggggguuuucccccccgggaaaacuccccuccggggggucucucucguguucccaaaaccccggccgcgcuuuaagaga
	.((((..(((....((((...((((.((((.(((((......((((((((((((.................((..((((((..........))))))..))....(((....))).................((((((((((((....)))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))......))))...)))...))))

##################################################

##################################################
>Contig6903.637.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-1.35950466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagauaagguuuug---uuggagaacugcggguaauuuga-aucccccgga
            +++----++++---|||++++-++++-+++++------++|++++++++++
            +++---|++++------++++|++++|+++++-|||||++-++++++++++
    REV:    uucgcg-ccggccccaaaacc-cuug-ugcucu-----cucuggggggccu
	
	caagauaagguuuuguuggagaacugcggguaauuugaaucccccggaaaagccuuccaaaaaaaucaaccccucaaaguucaaagaggggcggaaaaccccgaaagggacaauaaaaaaaaaccaggggguuuucccccccgggaaaacuccccuccggggggucucucucguguucccaaaaccccggccgcgcuuu
	.(((....((((...((((.((((.(((((......((((((((((((.................((..((((((..........))))))..))....(((....))).................((((((((((((....)))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))......))))...))).

##################################################

##################################################
>Contig6903.644.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	-1.20015516666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuuug---uuggagaacugcggguaauuuga-aucccccgga
            ++++---|||++++-++++-+++++------++|++++++++++
            ++++------++++|++++|+++++-|||||++-++++++++++
    REV:    ccggccccaaaacc-cuug-ugcucu-----cucuggggggccu
	
	agguuuuguuggagaacugcggguaauuugaaucccccggaaaagccuuccaaaaaaaucaaccccucaaaguucaaagaggggcggaaaaccccgaaagggacaauaaaaaaaaaccaggggguuuucccccccgggaaaacuccccuccggggggucucucucguguucccaaaaccccggccg
	.((((...((((.((((.(((((......((((((((((((.................((..((((((..........))))))..))....(((....))).................((((((((((((....)))))))))))).)))))))))).)).)))))))))))))......)))).

##################################################

##################################################
>Contig6903.651.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	-2.95445833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggagaacugcggguaauuuga-aucccccgga
            ++++-++++-+++++------++|++++++++++
            ++++|++++|+++++-|||||++-++++++++++
    REV:    aacc-cuug-ugcucu-----cucuggggggccu
	
	guuggagaacugcggguaauuugaaucccccggaaaagccuuccaaaaaaaucaaccccucaaaguucaaagaggggcggaaaaccccgaaagggacaauaaaaaaaaaccaggggguuuucccccccgggaaaacuccccuccggggggucucucucguguucccaaa
	.((((.((((.(((((......((((((((((((.................((..((((((..........))))))..))....(((....))).................((((((((((((....)))))))))))).)))))))))).)).))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6905.758.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.0148983333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccggaaaa-----------uuccuuuccc-cu-----ggguuucccccccggccc-ggaaggggcc
            ++++++----|||||||||||+++++--+++|++|||||++++++++-----+++--|++++++++++
            ++++++---------------+++++--+++-++-----++++++++---||+++---++++++++++
    REV:    ggggcccaccaaaaacaauaaaaggggggggagaaaccccccaaaggaca--ccgcucccuuucccgg
	
	cccccggaaaauuccuuuccccuggguuucccccccggcccggaaggggccaaauuccccgggggaaaaugcccggggacccgcccgcgggaaaaccuuccgaaaagagggaggccaaaacgaaaguuuuggggggcccuuucccucgccacaggaaaccccccaaagaggggggggaaaauaacaaaaaccacccggggccgcgccuuuuuccccgccggagaggggggggaaaaaacgggu
	.((((((....(((((..(((((((((((((.....(((..((((((((((....((((((((........))))))))((((....))))....((((((.......))))))(((((((....)))))))..))))))))))...)))...)))))))).....)).)))..)))))...............))))))((.((..(((((((((.((.....)).)))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig6905.768.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.0148633333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccuuuccc-cu-----ggguuucccccccggccc-ggaaggggcc
            +++++--+++|++|||||++++++++-----+++--|++++++++++
            +++++--+++-++-----++++++++---||+++---++++++++++
    REV:    aaggggggggagaaaccccccaaaggaca--ccgcucccuuucccgg
	
	auuccuuuccccuggguuucccccccggcccggaaggggccaaauuccccgggggaaaaugcccggggacccgcccgcgggaaaaccuuccgaaaagagggaggccaaaacgaaaguuuuggggggcccuuucccucgccacaggaaaccccccaaagaggggggggaaaauaacaaaaaccacccggggccgcgccuuuuuccccgccggagaggggggggaaaaaacgggu
	.(((((..(((((((((((((.....(((..((((((((((....((((((((........))))))))((((....))))....((((((.......))))))(((((((....)))))))..))))))))))...)))...)))))))).....)).)))..))))).............(((((.(((...))).((((((((.((......)).))))))))..)))))

##################################################

##################################################
>Contig6914.561.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-2.08059316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggaggggguuuugucucccaaggggggggggggggggug
            +++++++--+++++---++++-----+++--+++++++++++++
            +++++++--+++++|||++++--|||+++--+++++++++++++
    REV:    ccccccccgccccg---cggacc---uucuuuucccccccccac
	
	cgcugcgcuucuaucuucugcuuuccucgagucaucuucucuuccgacgcuaagccagcucccgcaccuuagaccacaauccccgaagggggggguuuuucuuacucccccgugggggaauuucuauuugggggggaggggguuuugucucccaaggggggggggggggggugggccaaacacccccccccuuuucuuccaggcgccccgccccccccucuuuuuucuucgcggu
	.((((.((((.........((.((....(((.......)))....)).)).))))))))..((((....((((......((((((...((((((((.......)))))))).))))))....))))...(((((((..(((((...((((.....(((..(((((((((((((.......)))))))))))))..)))..)))))))))..)))))))............)))).

##################################################

##################################################
>Contig6914.561.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-2.08059316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggaggggguuuugucucccaaggggggggggggggggug
            +++++++--+++++---++++-----+++--+++++++++++++
            +++++++--+++++|||++++--|||+++--+++++++++++++
    REV:    ccccccccgccccg---cggacc---uucuuuucccccccccac
	
	cgcugcgcuucuaucuucugcuuuccucgagucaucuucucuuccgacgcuaagccagcucccgcaccuuagaccacaauccccgaagggggggguuuuucuuacucccccgugggggaauuucuauuugggggggaggggguuuugucucccaaggggggggggggggggugggccaaacacccccccccuuuucuuccaggcgccccgccccccccucuuuuuucuucgcggu
	.((((.((((.........((.......(((.......))).......)).))))))))..((((....((((......((((((...((((((((.......)))))))).))))))....))))...(((((((..(((((...((((.....(((..(((((((((((((.......)))))))))))))..)))..)))))))))..)))))))............)))).

##################################################

##################################################
>Contig6914.584.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-2.08059316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggaggggguuuugucucccaaggggggggggggggggug
            +++++++--+++++---++++-----+++--+++++++++++++
            +++++++--+++++|||++++--|||+++--+++++++++++++
    REV:    ccccccccgccccg---cggacc---uucuuuucccccccccac
	
	uccucgagucaucuucucuuccgacgcuaagccagcucccgcaccuuagaccacaauccccgaagggggggguuuuucuuacucccccgugggggaauuucuauuugggggggaggggguuuugucucccaaggggggggggggggggugggccaaacacccccccccuuuucuuccaggcgccccgccccccccucuuuuuucuucgcggu
	.....(((.......))).......(((.....)))..((((....((((......((((((...((((((((.......)))))))).))))))....))))...(((((((..(((((...((((.....(((..(((((((((((((.......)))))))))))))..)))..)))))))))..)))))))............)))).

##################################################

##################################################
>Contig6914.588.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-2.08059316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggaggggguuuugucucccaaggggggggggggggggug
            +++++++--+++++---++++-----+++--+++++++++++++
            +++++++--+++++|||++++--|||+++--+++++++++++++
    REV:    ccccccccgccccg---cggacc---uucuuuucccccccccac
	
	cgagucaucuucucuuccgacgcuaagccagcucccgcaccuuagaccacaauccccgaagggggggguuuuucuuacucccccgugggggaauuucuauuugggggggaggggguuuugucucccaaggggggggggggggggugggccaaacacccccccccuuuucuuccaggcgccccgccccccccucuuuuuucuucgcggu
	.(((.......))).......(((.....)))..((((....((((......((((((...((((((((.......)))))))).))))))....))))...(((((((..(((((...((((.....(((..(((((((((((((.......)))))))))))))..)))..)))))))))..)))))))............)))).

##################################################

##################################################
>Contig6914.594.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.62112	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuucucuuccgacgcuaagccagcucccgcaccu--uagaccacaauccccgaaggggggggu
            ++--+++++--++-++-+++++--+++++---++-||++++------++++++---++++++++
            ++--+++++--++-++-+++++--+++++--|++---++++----||++++++-||++++++++
    REV:    gggggggaacccucuguuuugggggaggggg-gguuuaucuuuaa--gggggug--cccccuca
	
	aucuucucuuccgacgcuaagccagcucccgcaccuuagaccacaauccccgaagggggggguuuuucuuacucccccgugggggaauuucuauuugggggggaggggguuuugucucccaaggggggggggggggggugggccaaacacccccccc
	.((..(((((..((.((.(((((..(((((...((.((((......((((((...((((((((.......)))))))).))))))....))))...))..)))))..))))).)).))..)))))..)).((((((((((.......))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6914.594.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	1.57269333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuucucuuccgacgcuaagccagcucccgcaccu--uagaccacaauccccgaaggggggggu
            +++++++++--++-++-+++++--+++++---++-||++++------++++++---++++++++
            +++++++++--++-++-+++++--+++++--|++---++++----||++++++-||++++++++
    REV:    gggggggaacccucuguuuugggggaggggg-gguuuaucuuuaa--gggggug--cccccuca
	
	aucuucucuuccgacgcuaagccagcucccgcaccuuagaccacaauccccgaagggggggguuuuucuuacucccccgugggggaauuucuauuugggggggaggggguuuugucucccaaggggggggggggggggugggccaaacacccccccc
	.(((((((((..((.((.(((((..(((((...((.((((......((((((...((((((((.......)))))))).))))))....))))...))..)))))..))))).)).))..))))))))).((((((((((.......))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig6914.608.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-2.08059316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggaggggguuuugucucccaaggggggggggggggggug
            +++++++--+++++---++++-----+++--+++++++++++++
            +++++++--+++++|||++++--|||+++--+++++++++++++
    REV:    ccccccccgccccg---cggacc---uucuuuucccccccccac
	
	cgcuaagccagcucccgcaccuuagaccacaauccccgaagggggggguuuuucuuacucccccgugggggaauuucuauuugggggggaggggguuuugucucccaaggggggggggggggggugggccaaacacccccccccuuuucuuccaggcgccccgccccccccucuuuuuucuucgcggu
	.(((.....)))..((((....((((......((((((...((((((((.......)))))))).))))))....))))...(((((((..(((((...((((.....(((..(((((((((((((.......)))))))))))))..)))..)))))))))..)))))))............)))).

##################################################

##################################################
>Contig6914.621.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-2.08059316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggaggggguuuugucucccaaggggggggggggggggug
            +++++++--+++++---++++-----+++--+++++++++++++
            +++++++--+++++|||++++--|||+++--+++++++++++++
    REV:    ccccccccgccccg---cggacc---uucuuuucccccccccac
	
	cccgcaccuuagaccacaauccccgaagggggggguuuuucuuacucccccgugggggaauuucuauuugggggggaggggguuuugucucccaaggggggggggggggggugggccaaacacccccccccuuuucuuccaggcgccccgccccccccucuuuuuucuucgcggu
	.((((....((((......((((((...((((((((.......)))))))).))))))....))))...(((((((..(((((...((((.....(((..(((((((((((((.......)))))))))))))..)))..)))))))))..)))))))............)))).

##################################################

##################################################
>Contig6914.629.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-2.08059316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggaggggguuuugucucccaaggggggggggggggggug
            +++++++--+++++---++++-----+++--+++++++++++++
            +++++++--+++++|||++++--|||+++--+++++++++++++
    REV:    ccccccccgccccg---cggacc---uucuuuucccccccccac
	
	uuagaccacaauccccgaagggggggguuuuucuuacucccccgugggggaauuucuauuugggggggaggggguuuugucucccaaggggggggggggggggugggccaaacacccccccccuuuucuuccaggcgccccgccccccccucuuuuuucuucgcgguuug
	.((((((....((((((...((((((((.......)))))))).))))))...........(((((((..(((((...((((.....(((..(((((((((((((.......)))))))))))))..)))..)))))))))..)))))))..............))))))

##################################################

##################################################
>Contig6923.584.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.07	MeanVal:	-0.155505166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggug---auuguuggcucccacggugguggagaugguggcggaagugg-aucuuccau-cgga-gaugguuug
            +++++-|||+++-++-++--++++++----+++++++++++-+++++++-|+++--++++|++++|+++++++++
            +++++----+++-++-++--++++++--||+++++++++++|+++++++--+++--++++-++++-+++++++++
    REV:    ugucgggggugggggguggugguguuuu--uuuuuauuauu-ucuuuauaguggggggugcgucuccuaccaaau
	
	ggcggugauuguuggcucccacggugguggagaugguggcggaaguggaucuuccaucggagaugguuuguccggagagauguaugggugguggaggaaauggagaauuuuggguggucccccgggaaagaauccaaaaaaacagcccccuaaauuaaaaggggggaaaaccccccgggggauauaaaaaaaaaggggggguuuucccccugggagagcccccucgggggccuguccuuuuuuccccaccccgccgcccuguuuaggaaaaaaaugugcccccccuuuuuuuccccucucugggggagggggggggcgcgguuuuuuuucuuauuuaaaccauccucugcguggggggugauauuucuuuauuauuuuuuuuuguggugguggggggugggggcugu
	.(((((.(((.((.((..((((((....(((((((((((.(((((((.(((..(((((((((((((((((...............(((((((((.((....((((((....((..((.(((((.(((.....)))..........(((((..........((((((....))))))))))).............((((((((((((((...))))))))))))))))))).))..))..))))))...)))))))))))....(((((((((((((((((((((((...(((((((.....)))))))))))))))))))..)))))))))))..))))))))).)))).))))..)))..))))))))))))))))))..))))))..)).)).)))....)))))

##################################################

##################################################
>Contig6923.584.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.06	MeanVal:	-0.1570875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggug---auuguuggcucccacggugguggagaugguggcggaagugg-aucuuccau-cgga-gaugguuug
            +++++-|||+++-++-++--++++++----+++++++++++-+++++++-|+++++++++|++++|+++++++++
            +++++----+++-++-++--++++++--||+++++++++++|+++++++--+++++++++-++++-+++++++++
    REV:    ugucgggggugggggguggugguguuuu--uuuuuauuauu-ucuuuauaguggggggugcgucuccuaccaaau
	
	ggcggugauuguuggcucccacggugguggagaugguggcggaaguggaucuuccaucggagaugguuuguccggagagauguaugggugguggaggaaauggagaauuuuggguggucccccgggaaagaauccaaaaaaacagcccccuaaauuaaaaggggggaaaaccccccgggggauauaaaaaaaaaggggggguuuucccccugggagagcccccucgggggccuguccuuuuuuccccaccccgccgcccuguuuaggaaaaaaaugugcccccccuuuuuuuccccucucugggggagggggggggcgcgguuuuuuuucuuauuuaaaccauccucugcguggggggugauauuucuuuauuauuuuuuuuuguggugguggggggugggggcugu
	.(((((.(((.((.((..((((((....(((((((((((.(((((((.((((((((((((((((((((((...............(((((((((.((....((((((....((..((.(((((.(((.....)))..........(((((..........((((((....))))))))))).............((((((((((((((...))))))))))))))))))).))..))..))))))...)))))))))))....(((((((((((((((((((((((...(((((((.....)))))))))))))))))))..)))))))))))..))))))))).)))).)))))))))..))))))))))))))))))..))))))..)).)).)))....)))))

##################################################

##################################################
>Contig6923.794.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	2.36201	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaggaaaaaaa--ugugcccccccuuuuuuucccc
            +++++++++++||++++++++++++---+++++++
            +++++++++++--++++++++++++|||+++++++
    REV:    auucuuuuuuuuggcgcgggggggg---gaggggg
	
	ugggagagcccccucgggggccuguccuuuuuuccccaccccgccgcccuguuuaggaaaaaaaugugcccccccuuuuuuuccccucucugggggagggggggggcgcgguuuuuuuucuuauuuaaaccauccucugcguggggggugauauuucuuuauuauuuuuuuuuguggugguggggggugggggc
	.((((.((((((....)))).)).))))....((((((((((.(((((((...(((((((((((((((((((((((...(((((((.....)))))))))))))))))))..))))))))))).......((((((((....)))))))).........................)).))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6923.800.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	2.36201	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaggaaaaaaa--ugugcccccccuuuuuuucccc
            +++++++++++||++++++++++++---+++++++
            +++++++++++--++++++++++++|||+++++++
    REV:    auucuuuuuuuuggcgcgggggggg---gaggggg
	
	agcccccucgggggccuguccuuuuuuccccaccccgccgcccuguuuaggaaaaaaaugugcccccccuuuuuuuccccucucugggggagggggggggcgcgguuuuuuuucuuauuuaaaccauccucugcguggggggugauauuucuuuauuauuuuuuuuuguggugguggggggugggggc
	.(((((....)))))...........((((((((((.(((((((...(((((((((((((((((((((((...(((((((.....)))))))))))))))))))..))))))))))).......((((((((....)))))))).........................)).))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6923.808.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	2.36201	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaggaaaaaaa--ugugcccccccuuuuuuucccc
            +++++++++++||++++++++++++---+++++++
            +++++++++++--++++++++++++|||+++++++
    REV:    auucuuuuuuuuggcgcgggggggg---gaggggg
	
	cgggggccuguccuuuuuuccccaccccgccgcccuguuuaggaaaaaaaugugcccccccuuuuuuuccccucucugggggagggggggggcgcgguuuuuuuucuuauuuaaaccauccucugcguggggggugauauuucuuuauuauuuuuuuuuguggugguggggggugggggc
	.(((((....)))))...((((((((((.(((((((...(((((((((((((((((((((((...(((((((.....)))))))))))))))))))..))))))))))).......((((((((....)))))))).........................)).))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6923.825.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	2.36201	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaggaaaaaaa--ugugcccccccuuuuuuucccc
            +++++++++++||++++++++++++---+++++++
            +++++++++++--++++++++++++|||+++++++
    REV:    auucuuuuuuuuggcgcgggggggg---gaggggg
	
	uuccccaccccgccgcccuguuuaggaaaaaaaugugcccccccuuuuuuuccccucucugggggagggggggggcgcgguuuuuuuucuuauuuaaaccauccucugcguggggggugauauuucuuuauuauuuuuuuuuguggugguggggggugggggc
	.((((((((((.(((((((...(((((((((((((((((((((((...(((((((.....)))))))))))))))))))..))))))))))).......((((((((....)))))))).........................)).))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6923.831.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	2.36201	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaggaaaaaaa--ugugcccccccuuuuuuucccc
            +++++++++++||++++++++++++---+++++++
            +++++++++++--++++++++++++|||+++++++
    REV:    auucuuuuuuuuggcgcgggggggg---gaggggg
	
	accccgccgcccuguuuaggaaaaaaaugugcccccccuuuuuuuccccucucugggggagggggggggcgcgguuuuuuuucuuauuuaaaccauccucugcguggggggugauauuucuuuauuauuuuuuuuugugguggugggggguggggg
	.(((((((.(((....(((((((((((((((((((((((...(((((((.....)))))))))))))))))))..))))))))))).....((((((....(((.(((((((((((......)))))))))))..)))))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6923.831.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	2.36201	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaggaaaaaaa--ugugcccccccuuuuuuucccc
            +++++++++++||++++++++++++---+++++++
            +++++++++++--++++++++++++|||+++++++
    REV:    auucuuuuuuuuggcgcgggggggg---gaggggg
	
	accccgccgcccuguuuaggaaaaaaaugugcccccccuuuuuuuccccucucugggggagggggggggcgcgguuuuuuuucuuauuuaaaccauccucugcguggggggugauauuucuuuauuauuuuuuuuugugguggugggggguggggg
	.(((((((.(((....(((((((((((((((((((((((...(((((((.....)))))))))))))))))))..))))))))))).....((((((....(((.((..(((((((......)))))))..))..)))))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6923.846.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	2.36201	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaggaaaaaaa--ugugcccccccuuuuuuucccc
            +++++++++++||++++++++++++---+++++++
            +++++++++++--++++++++++++|||+++++++
    REV:    auucuuuuuuuuggcgcgggggggg---gaggggg
	
	uuaggaaaaaaaugugcccccccuuuuuuuccccucucugggggagggggggggcgcgguuuuuuuucuuauuuaaaccauccucugcguggggggugauauuucuuuauuauuuuuuuuugugguggugggggguggg
	.(((((((((((((((((((((((...(((((((.....)))))))))))))))))))..)))))))))))......(((((((((((..((..(((((((......)))))))..)).........))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6923.846.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	2.36201	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaggaaaaaaa--ugugcccccccuuuuuuucccc
            +++++++++++||++++++++++++---+++++++
            +++++++++++--++++++++++++|||+++++++
    REV:    auucuuuuuuuuggcgcgggggggg---gaggggg
	
	uuaggaaaaaaaugugcccccccuuuuuuuccccucucugggggagggggggggcgcgguuuuuuuucuuauuuaaaccauccucugcguggggggugauauuucuuuauuauuuuuuuuugugguggugggggguggg
	.(((((((((((((((((((((((...(((((((.....)))))))))))))))))))..)))))))))))......(((((((((((..(((((((((((......))))))))))).........))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6932.1002.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	0.276318	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccccu--gc--gcccccggggcuuuuuuggg-ggggggcgg
            +++++--||++||++++-++++-++++++++--|++++++-++
            +++++----++--++++-++++-++++++++---++++++-++
    REV:    ugggguuuucgcccgggugccuggagaaaauauaccccccacu
	
	cgaaagggccaaauucccggggaauuauuccgggaaccgcccacuggaaaaauuccaaaaaagguauuuuaaaaaaaauuuuaggggggcccuuucccucgccucccuuaacccccugcgcccccggggcuuuuuugggggggggcgggagacaucaccccccauauaaaagagguccgugggcccgcuuuugggguccgaaccgcguaaagaggcgaga
	.(((((((((...(((((((((.....)))))))))...(((.((((((((((.((......)).))))).........))))))))))))))))).((((((((.....(((((..((((((.((((.((((((((..((((((.((......)).))))))...)))))))).)))).))))..))....))))).((.....))....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6932.1005.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	0.276318	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccccu--gc--gcccccggggcuuuuuuggg-ggggggcgg
            +++++--||++||++++-++++-++++++++--|++++++-++
            +++++----++--++++-++++-++++++++---++++++-++
    REV:    ugggguuuucgcccgggugccuggagaaaauauaccccccacu
	
	aagggccaaauucccggggaauuauuccgggaaccgcccacuggaaaaauuccaaaaaagguauuuuaaaaaaaauuuuaggggggcccuuucccucgccucccuuaacccccugcgcccccggggcuuuuuugggggggggcgggagacaucaccccccauauaaaagagguccgugggcccgcuuuugggguccgaaccgcguaaagaggcgagagaaa
	.((((((...(((((((((.....)))))))))...(((.((((((((((.((......)).))))).........))))))))))))))(((.((((((((.....(((((..((((((.((((.((((((((..((((((.((......)).))))))...)))))))).)))).))))..))....))))).((.....))....)))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig6932.1014.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	0.276318	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccccu--gc--gcccccggggcuuuuuuggg-ggggggcgg
            +++++--||++||++++-++++-++++++++--|++++++-++
            +++++----++--++++-++++-++++++++---++++++-++
    REV:    ugggguuuucgcccgggugccuggagaaaauauaccccccacu
	
	auucccggggaauuauuccgggaaccgcccacuggaaaaauuccaaaaaagguauuuuaaaaaaaauuuuaggggggcccuuucccucgccucccuuaacccccugcgcccccggggcuuuuuugggggggggcgggagacaucaccccccauauaaaagagguccgugggcccgcuuuugggguccgaaccgcguaaagaggcgagagaaau
	.(((((((((.....)))))))))..((((.((((((((((.((......)).))))).........)))))..))))..((((.((((((((.....(((((..((((((.((((.((((((((..((((((.((......)).))))))...)))))))).)))).))))..))....))))).((.....))....)))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig6932.1022.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	0.276318	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccccu--gc--gcccccggggcuuuuuuggg-ggggggcgg
            +++++--||++||++++-++++-++++++++--|++++++-++
            +++++----++--++++-++++-++++++++---++++++-++
    REV:    ugggguuuucgcccgggugccuggagaaaauauaccccccacu
	
	ggaauuauuccgggaaccgcccacuggaaaaauuccaaaaaagguauuuuaaaaaaaauuuuaggggggcccuuucccucgccucccuuaacccccugcgcccccggggcuuuuuugggggggggcgggagacaucaccccccauauaaaagagguccgugggcccgcuuuugggguccgaaccgcguaaagaggcgagagaaau
	((((((.((((((..........)))))).))))))......(((.((((((((....))))))))..))).((((.((((((((.....(((((..((((((.((((.((((((((..((((((.((......)).))))))...)))))))).)))).))))..))....))))).((.....))....)))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig6932.1039.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	0.276318	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccccu--gc--gcccccggggcuuuuuuggg-ggggggcgg
            +++++--||++||++++-++++-++++++++--|++++++-++
            +++++----++--++++-++++-++++++++---++++++-++
    REV:    ugggguuuucgcccgggugccuggagaaaauauaccccccacu
	
	cgcccacuggaaaaauuccaaaaaagguauuuuaaaaaaaauuuuaggggggcccuuucccucgccucccuuaacccccugcgcccccggggcuuuuuugggggggggcgggagacaucaccccccauauaaaagagguccgugggcccgcuuuugggguccgaaccgcguaaagaggcgagagaaau
	.((((.((((((((((.((......)).))))).........)))))..))))..((((.((((((((.....(((((..((((((.((((.((((((((..((((((.((......)).))))))...)))))))).)))).))))..))....))))).((.....))....)))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig6932.1063.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	0.276318	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccccu--gc--gcccccggggcuuuuuuggg-ggggggcgg
            +++++--||++||++++-++++-++++++++--|++++++-++
            +++++----++--++++-++++-++++++++---++++++-++
    REV:    ugggguuuucgcccgggugccuggagaaaauauaccccccacu
	
	agguauuuuaaaaaaaauuuuaggggggcccuuucccucgccucccuuaacccccugcgcccccggggcuuuuuugggggggggcgggagacaucaccccccauauaaaagagguccgugggcccgcuuuugggguccgaaccgcguaaagaggcgagagaaau
	.(((.((((((((....))))))))..))).((((.((((((((.....(((((..((((((.((((.((((((((..((((((.((......)).))))))...)))))))).)))).))))..))....))))).((.....))....)))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig6932.1093.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	0.276318	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccccu--gc--gcccccggggcuuuuuuggg-ggggggcgg
            +++++--||++||++++-++++-++++++++--|++++++-++
            +++++----++--++++-++++-++++++++---++++++-++
    REV:    ugggguuuucgcccgggugccuggagaaaauauaccccccacu
	
	cuuucccucgccucccuuaacccccugcgcccccggggcuuuuuugggggggggcgggagacaucaccccccauauaaaagagguccgugggcccgcuuuugggguccgaaccgcguaaagaggcgagagaaau
	.((((.((((((((.....(((((..((((((.((((.((((((((..((((((.((......)).))))))...)))))))).)))).))))..))....))))).((.....))....)))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig6932.1098.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	0.276318	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccccu--gc--gcccccggggcuuuuuuggg-ggggggcgg
            +++++--||++||++++-++++-++++++++--|++++++-++
            +++++----++--++++-++++-++++++++---++++++-++
    REV:    ugggguuuucgcccgggugccuggagaaaauauaccccccacu
	
	ccucgccucccuuaacccccugcgcccccggggcuuuuuugggggggggcgggagacaucaccccccauauaaaagagguccgugggcccgcuuuugggguccgaaccgcguaaagaggcgaga
	.((((((((.....(((((..((((((.((((.((((((((..((((((.((......)).))))))...)))))))).)))).))))..))....))))).((.....))....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6932.1120.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.27	MeanVal:	0.365098666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccccggggcuuuuuuggg-ggggggcgg
            ++++-++++-++++++++--|++++++-++
            ++++-++++-++++++++---++++++-++
    REV:    cgggugccuggagaaaauauaccccccacu
	
	cgcccccggggcuuuuuugggggggggcgggagacaucaccccccauauaaaagagguccgugggcccgcuuuugggguccgaaccgcguaaagaggcga
	.((((.((((.((((((((..((((((.((......)).))))))...)))))))).)))).)))).((((((((.(((....))).))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig6932.972.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	0.276318	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccccu--gc--gcccccggggcuuuuuuggg-ggggggcgg
            +++++--||++||++++-++++-++++++++--|++++++-++
            +++++----++--++++-++++-++++++++---++++++-++
    REV:    ugggguuuucgcccgggugccuggagaaaauauaccccccacu
	
	ggcaaagcgcccccauuucuuuugcccggccgaaagggccaaauucccggggaauuauuccgggaaccgcccacuggaaaaauuccaaaaaagguauuuuaaaaaaaauuuuaggggggcccuuucccucgccucccuuaacccccugcgcccccggggcuuuuuugggggggggcgggagacaucaccccccauauaaaagagguccgugggcccgcuuuugggguccgaaccgcguaaagaggcgaga
	((.((((.((((((((((.(((((....(((....((((....(((((((((.....)))))))))..))))..((((.....)))).....)))....))))).)))).....)))))).))))))((((((((.....(((((..((((((.((((.((((((((..((((((.((......)).))))))...)))))))).)))).))))..))....))))).((.....))....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6932.979.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	0.276318	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccccu--gc--gcccccggggcuuuuuuggg-ggggggcgg
            +++++--||++||++++-++++-++++++++--|++++++-++
            +++++----++--++++-++++-++++++++---++++++-++
    REV:    ugggguuuucgcccgggugccuggagaaaauauaccccccacu
	
	cgcccccauuucuuuugcccggccgaaagggccaaauucccggggaauuauuccgggaaccgcccacuggaaaaauuccaaaaaagguauuuuaaaaaaaauuuuaggggggcccuuucccucgccucccuuaacccccugcgcccccggggcuuuuuugggggggggcgggagacaucaccccccauauaaaagagguccgugggcccgcuuuugggguccgaaccgcguaaagaggcgagagaaau
	.((((((((((.(((((....(((....((((....(((((((((.....)))))))))..))))..((((.....)))).....)))....))))).)))).....))))))..((((.((((((((.....(((((..((((((.((((.((((((((..((((((.((......)).))))))...)))))))).)))).))))..))....))))).((.....))....)))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig6932.985.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	0.276318	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccccu--gc--gcccccggggcuuuuuuggg-ggggggcgg
            +++++--||++||++++-++++-++++++++--|++++++-++
            +++++----++--++++-++++-++++++++---++++++-++
    REV:    ugggguuuucgcccgggugccuggagaaaauauaccccccacu
	
	cauuucuuuugcccggccgaaagggccaaauucccggggaauuauuccgggaaccgcccacuggaaaaauuccaaaaaagguauuuuaaaaaaaauuuuaggggggcccuuucccucgccucccuuaacccccugcgcccccggggcuuuuuugggggggggcgggagacaucaccccccauauaaaagagguccgugggcccgcuuuugggguccgaaccgcguaaagaggcgagagaaaua
	.((((((((((((.(((.(((((((((...(((((((((.....)))))))))...(((.((((((((((.((......)).))))).........)))))))))))))))))....))).......(((((..((((((.((((.((((((((..((((((.((......)).))))))...)))))))).)))).))))..))....)))))................)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6970.980.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.18	MeanVal:	0.866197499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uacagagggaggggcuucuuuuua-ucca-agcaaaau
            ++++++++++-++++++--++---|+++-|+++--+++
            ++++++++++|++++++--++----+++--+++--+++
    REV:    gugucuuccu-ccugagucagugacaggagucggguug
	
	cuacagagggaggggcuucuuuuuauccaagcaaaauuugauguugggcugaggacagugacugaguccuccuucugugu
	.((((((((((.((((((..((...(((.(((..(((.....)))..)))..)))....))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig6989.382.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	0.103908166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcucag-guccg-cucgaagacuuggaaaacagaccgguuuccgugucgagc
            ++++--|+++--|+++++-----++++-----++++++++++++++++-+++
            ++++---+++---+++++|||||++++---||++++++++++++++++-+++
    REV:    ugaggcauagcaagaguu-----gccuggc--cuggccaagggcacggauug
	
	agcucagguccgcucgaagacuuggaaaacagaccgguuuccgugucgagcuuuucgucuccuguuaggcacgggaaccgguccgguccguugagaacgauacggagua
	.((((..(((..(((((.....((((.....((((((((((((((((.(((............))).))))))))))))))))...)))))))))...)))...)))).

##################################################

##################################################
>Contig704.665.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.128435	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcgucgaucuucagcuugcggcuuccg--gucuc-cucguccuugaucagcu
            +++-++--++-+++++++++++++-+++||+++++|++++--+++-+++++++
            +++-++-|++|+++++++++++++-+++--+++++-++++--+++-+++++++
    REV:    augaagg-ag-aguuggaugccggcggcgucggagugagugagaggugguuga
	
	augcgucgaucuucagcuugcggcuuccggucuccucguccuugaucagcuggaaaucgagguugagaugcuugaagucacgaacgagcuuaccucguggaccuucgaccucaaugaucuuggcguggaccuugaucuucacgccgucggggauguccauugucuccgaugagaggauggucuucaucgugaaagguguggaggagcgaguugguggagagugagugaggcugcggcggccguagguugagaggaaguag
	.(((.((..((.(((((((((((((.((((((((((((..(((.(((((((......((((((......(((((..........)))))..))))))....((((((((((..((((....((((((((........))))))))...(((((...(((((.((((....)))).)))))))))).))))...)))).))))))....))))))).)))..)))).)))))..))).))))))))))))))).)).))).

##################################################

##################################################
>Contig707.1036.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	6.4015275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaaaaaauuuaggaaaaaaggccccaaaaaagccc---------gg
            +++------------+++++++++-+++-++-----++++|||||||||++
            +++--------||||+++++++++-+++-++-----++++---------++
    REV:    ccucccaauuu----uuuuuuuuuguggugugugggcggggaaaaaaaucc
	
	cccgguaaggggggaaauacgguuuucccccaaaaaccggggaaaaaccaggaaaaaaaaaauuuaggaaaaaaggccccaaaaaagcccgggaaaccuaaaaaaaggggcgggugugugguguuuuuuuuuuuuaacccuccccccccccccccccggaacacacaaaaaaaaaaccccccccccucuauaaaaagggggggggga
	.((((...((((((......((((((.((((.......)))).)))))).(((............(((((((((.(((.((.....((((((....)).........)))).....)).))).)))))))))........)))...))))))...)))).................(((((((((((........))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.109.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.744435999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuuca-ggaga-gcauuuugucuaacgu-----uuacugug
            ++++++--+++--++--------++++--+++++----++++|++++-|+++++-+++-++++++|||||++++++++
            ++++++--+++--++------||++++--+++++||||++++-++++--+++++-+++-++++++-----++++++++
    REV:    ucaaguguugaguuggucaug--uuauuuguagg----aaguaccuuaccguaauguacguuguauuaaugguggcau
	
	gcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguu
	((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((.............((((......)))))))))).)))..)))))))))))))))))))))))))).((((((.(((((.(((((......))))).....(((....((.....((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).....))...((((((..(((..((........((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))......))..)))..)))))))))...)))))...)))))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.109.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.744435999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuuca-ggaga-gcauuuugucuaacgu-----uuacugug
            ++++++--+++--++--------++++--+++++----++++|++++-|+++++-+++-++++++|||||++++++++
            ++++++--+++--++------||++++--+++++||||++++-++++--+++++-+++-++++++-----++++++++
    REV:    ucaaguguugaguuggucaug--uuauuuguagg----aaguaccuuaccguaauguacguuguauuaaugguggcau
	
	gcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguu
	((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((..........((.((......))))..)))))).)))..)))))))))))))))))))))))))).((((((.(((((.(((((......))))).....(((....((.....((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).....))...((((((..(((..((........((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))......))..)))..)))))))))...)))))...)))))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.12.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	8.705438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuu
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++-------------++++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++|||||||||||||++++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccg-------------cgga
	
	augcuuucaucaaacaacccacuauaaaaagauguugaauuuauuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguacua
	.(((((.((....(((((.(((((......(((((..((((........((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((.............((((......)))))))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).))))))))........))))..))))).....((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))....))).)).))))).....)).)))))..((((.(((((...))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.18.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	8.705438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuu
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++-------------++++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++|||||||||||||++++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccg-------------cgga
	
	ucaucaaacaacccacuauaaaaagauguugaauuuauuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguacuag
	.((((.....(((((((.......(((((..((((........((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((.............((((......)))))))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).))))))))........))))..)))))....)).)))))........((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))).)))).........(((((((((((..(((((((...((....))..))))))))))))).)))))

##################################################

##################################################
>Contig7080.2.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	8.705438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuu
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++-------------++++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++|||||||||||||++++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccg-------------cgga
	
	ggguacacagaugcuuucaucaaacaacccacuauaaaaagauguugaauuuauuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguacua
	.((((((..((((....))))...(((((...........(((((..((((........((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((.............((((......)))))))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).))))))))........))))..))))).....((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..)))).....)))))......(((((((...((....))..)))))))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.22.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	8.705438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuu
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++-------------++++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++|||||||||||||++++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccg-------------cgga
	
	caaacaacccacuauaaaaagauguugaauuuauuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguacuag
	.((((((((((((.......(((((..((((........((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((.............((((......)))))))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).))))))))........))))..)))))....)).))))).......(((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))..)))))......(((((((((((..(((((((...((....))..))))))))))))).)))))

##################################################

##################################################
>Contig7080.27.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	8.705438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuu
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++-------------++++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++|||||||||||||++++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccg-------------cgga
	
	aacccacuauaaaaagauguugaauuuauuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguacuag
	.(((((((.......(((((..((((........((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((.............((((......)))))))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).))))))))........))))..)))))....)).))))).......(((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).))))).............(((((((((((..(((((((...((....))..))))))))))))).)))))

##################################################

##################################################
>Contig7080.33.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	8.705438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuu
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++-------------++++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++|||||||||||||++++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccg-------------cgga
	

>Contig7080.33.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.744435999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuuca-ggaga-gcauuuugucuaacgu-----uuacugug
            ++++++--+++--++--------++++--+++++----++++|++++-|+++++-+++-++++++|||||++++++++
            ++++++--+++--++------||++++--+++++||||++++-++++--+++++-+++-++++++-----++++++++
    REV:    ucaaguguugaguuggucaug--uuauuuguagg----aaguaccuuaccguaauguacguuguauuaaugguggcau
	
	cuauaaaaagauguugaauuuauuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguac
	.((((((..((..((((.....((((((((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((.............((((......)))))))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).)))))))).((((((..(((..((........((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))......))..)))..))))))...)))))).....))))..))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.33.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.744435999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuuca-ggaga-gcauuuugucuaacgu-----uuacugug
            ++++++--+++--++--------++++--+++++----++++|++++-|+++++-+++-++++++|||||++++++++
            ++++++--+++--++------||++++--+++++||||++++-++++--+++++-+++-++++++-----++++++++
    REV:    ucaaguguugaguuggucaug--uuauuuguagg----aaguaccuuaccguaauguacguuguauuaaugguggcau
	
	cuauaaaaagauguugaauuuauuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguac
	.((((((..((..((((.....((((((((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((..........((.((......))))..)))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).)))))))).((((((..(((..((........((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))......))..)))..))))))...)))))).....))))..))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.33.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	8.705438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuu
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++-------------++++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++|||||||||||||++++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccg-------------cgga
	

>Contig7080.33.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.589597666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuuca-ggaga-gcauuuugucuaacgu-----uuacugug
            +++++++++++--++--------++++--+++++----++++|++++-|+++++-+++-++++++|||||++++++++
            +++++++++++--++------||++++--+++++||||++++-++++--+++++-+++-++++++-----++++++++
    REV:    ucaaguguugaguuggucaug--uuauuuguagg----aaguaccuuaccguaauguacguuguauuaaugguggcau
	
	cuauaaaaagauguugaauuuauuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguac
	.((((((..((..((((.....((((((((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((.............((((......)))))))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).)))))))).(((((((((((..((........((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))......))..)))))))))))...)))))).....))))..))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.41.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	8.705438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuu
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++-------------++++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++|||||||||||||++++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccg-------------cgga
	
	agauguugaauuuauuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguacuag
	.(((((..((((........((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((.............((((......)))))))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).))))))))........))))..))))).....((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))...(((((((((((..(((((((...((....))..))))))))))))).)))))

##################################################

##################################################
>Contig7080.45.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	8.705438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuu
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++-------------++++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++|||||||||||||++++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccg-------------cgga
	

>Contig7080.45.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.744435999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuuca-ggaga-gcauuuugucuaacgu-----uuacugug
            ++++++--+++--++--------++++--+++++----++++|++++-|+++++-+++-++++++|||||++++++++
            ++++++--+++--++------||++++--+++++||||++++-++++--+++++-+++-++++++-----++++++++
    REV:    ucaaguguugaguuggucaug--uuauuuguagg----aaguaccuuaccguaauguacguuguauuaaugguggcau
	
	guugaauuuauuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaag
	.((((.....((((((((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((.............((((......)))))))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).)))))))).((((((..(((..((........((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))......))..)))..))))))...)))))).....)))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.45.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.744435999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuuca-ggaga-gcauuuugucuaacgu-----uuacugug
            ++++++--+++--++--------++++--+++++----++++|++++-|+++++-+++-++++++|||||++++++++
            ++++++--+++--++------||++++--+++++||||++++-++++--+++++-+++-++++++-----++++++++
    REV:    ucaaguguugaguuggucaug--uuauuuguagg----aaguaccuuaccguaauguacguuguauuaaugguggcau
	
	guugaauuuauuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaag
	.((((.....((((((((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((..........((.((......))))..)))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).)))))))).((((((..(((..((........((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))......))..)))..))))))...)))))).....)))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.45.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	8.705438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuu
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++-------------++++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++|||||||||||||++++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccg-------------cgga
	

>Contig7080.45.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.589597666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuuca-ggaga-gcauuuugucuaacgu-----uuacugug
            +++++++++++--++--------++++--+++++----++++|++++-|+++++-+++-++++++|||||++++++++
            +++++++++++--++------||++++--+++++||||++++-++++--+++++-+++-++++++-----++++++++
    REV:    ucaaguguugaguuggucaug--uuauuuguagg----aaguaccuuaccguaauguacguuguauuaaugguggcau
	
	guugaauuuauuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaag
	.((((.....((((((((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((.............((((......)))))))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).)))))))).(((((((((((..((........((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))......))..)))))))))))...)))))).....)))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.54.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	8.705438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuu
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++-------------++++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++|||||||||||||++++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccg-------------cgga
	

>Contig7080.54.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.744435999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuuca-ggaga-gcauuuugucuaacgu-----uuacugug
            ++++++--+++--++--------++++--+++++----++++|++++-|+++++-+++-++++++|||||++++++++
            ++++++--+++--++------||++++--+++++||||++++-++++--+++++-+++-++++++-----++++++++
    REV:    ucaaguguugaguuggucaug--uuauuuguagg----aaguaccuuaccguaauguacguuguauuaaugguggcau
	
	auuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguacua
	.((((((((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((.............((((......)))))))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).)))))))).((((((..(((..((........((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))......))..)))..))))))...)))))).((((.(((((...))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.54.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.744435999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuuca-ggaga-gcauuuugucuaacgu-----uuacugug
            ++++++--+++--++--------++++--+++++----++++|++++-|+++++-+++-++++++|||||++++++++
            ++++++--+++--++------||++++--+++++||||++++-++++--+++++-+++-++++++-----++++++++
    REV:    ucaaguguugaguuggucaug--uuauuuguagg----aaguaccuuaccguaauguacguuguauuaaugguggcau
	
	auuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguacua
	.((((((((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((..........((.((......))))..)))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).)))))))).((((((..(((..((........((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))......))..)))..))))))...)))))).((((.(((((...))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.54.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	8.705438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuu
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++-------------++++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++|||||||||||||++++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccg-------------cgga
	

>Contig7080.54.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.589597666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuuca-ggaga-gcauuuugucuaacgu-----uuacugug
            +++++++++++--++--------++++--+++++----++++|++++-|+++++-+++-++++++|||||++++++++
            +++++++++++--++------||++++--+++++||||++++-++++--+++++-+++-++++++-----++++++++
    REV:    ucaaguguugaguuggucaug--uuauuuguagg----aaguaccuuaccguaauguacguuguauuaaugguggcau
	
	auuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguacua
	.((((((((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((.............((((......)))))))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).)))))))).(((((((((((..((........((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))......))..)))))))))))...)))))).((((.(((((...))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.60.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	8.705438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuu
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++-------------++++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++|||||||||||||++++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccg-------------cgga
	

>Contig7080.60.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.744435999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuuca-ggaga-gcauuuugucuaacgu-----uuacugug
            ++++++--+++--++--------++++--+++++----++++|++++-|+++++-+++-++++++|||||++++++++
            ++++++--+++--++------||++++--+++++||||++++-++++--+++++-+++-++++++-----++++++++
    REV:    ucaaguguugaguuggucaug--uuauuuguagg----aaguaccuuaccguaauguacguuguauuaaugguggcau
	
	ucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguacua
	.((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((.............((((......)))))))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).)))))))).((((((..(((..((........((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))......))..)))..))))))..........((((.(((((...))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.60.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.744435999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuuca-ggaga-gcauuuugucuaacgu-----uuacugug
            ++++++--+++--++--------++++--+++++----++++|++++-|+++++-+++-++++++|||||++++++++
            ++++++--+++--++------||++++--+++++||||++++-++++--+++++-+++-++++++-----++++++++
    REV:    ucaaguguugaguuggucaug--uuauuuguagg----aaguaccuuaccguaauguacguuguauuaaugguggcau
	
	ucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguacua
	.((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((..........((.((......))))..)))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).)))))))).((((((..(((..((........((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))......))..)))..))))))..........((((.(((((...))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.60.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	8.705438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuu
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++-------------++++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++|||||||||||||++++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccg-------------cgga
	

>Contig7080.60.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.589597666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuuca-ggaga-gcauuuugucuaacgu-----uuacugug
            +++++++++++--++--------++++--+++++----++++|++++-|+++++-+++-++++++|||||++++++++
            +++++++++++--++------||++++--+++++||||++++-++++--+++++-+++-++++++-----++++++++
    REV:    ucaaguguugaguuggucaug--uuauuuguagg----aaguaccuuaccguaauguacguuguauuaaugguggcau
	
	ucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguacua
	.((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((.............((((......)))))))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).)))))))).(((((((((((..((........((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))......))..)))))))))))..........((((.(((((...))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.74.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	8.705438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuu
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++-------------++++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++|||||||||||||++++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccg-------------cgga
	

>Contig7080.74.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.744435999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuuca-ggaga-gcauuuugucuaacgu-----uuacugug
            ++++++--+++--++--------++++--+++++----++++|++++-|+++++-+++-++++++|||||++++++++
            ++++++--+++--++------||++++--+++++||||++++-++++--+++++-+++-++++++-----++++++++
    REV:    ucaaguguugaguuggucaug--uuauuuguagg----aaguaccuuaccguaauguacguuguauuaaugguggcau
	
	uccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguac
	.(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((.............((((......)))))))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...)))...((((((((((...(((((((((.((((....))))...)))))))))(((.(((......((((((..(((..((........((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))......))..)))..))))))((....)).))).))).)))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.74.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.744435999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuuca-ggaga-gcauuuugucuaacgu-----uuacugug
            ++++++--+++--++--------++++--+++++----++++|++++-|+++++-+++-++++++|||||++++++++
            ++++++--+++--++------||++++--+++++||||++++-++++--+++++-+++-++++++-----++++++++
    REV:    ucaaguguugaguuggucaug--uuauuuguagg----aaguaccuuaccguaauguacguuguauuaaugguggcau
	
	uccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguac
	.(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((..........((.((......))))..)))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...)))...((((((((((...(((((((((.((((....))))...)))))))))(((.(((......((((((..(((..((........((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))......))..)))..))))))((....)).))).))).)))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.74.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	8.705438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuu
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++-------------++++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++|||||||||||||++++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccg-------------cgga
	

>Contig7080.74.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.589597666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuuca-ggaga-gcauuuugucuaacgu-----uuacugug
            +++++++++++--++--------++++--+++++----++++|++++-|+++++-+++-++++++|||||++++++++
            +++++++++++--++------||++++--+++++||||++++-++++--+++++-+++-++++++-----++++++++
    REV:    ucaaguguugaguuggucaug--uuauuuguagg----aaguaccuuaccguaauguacguuguauuaaugguggcau
	
	uccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguac
	.(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((.............((((......)))))))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...)))...((((((((((...(((((((((.((((....))))...)))))))))(((.(((......(((((((((((..((........((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))......))..)))))))))))((....)).))).))).)))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.78.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	8.6460165	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuu
            ++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++-------------++++
            ++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++|||||||||||||++++
    REV:    agcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccg-------------cgga
	

>Contig7080.78.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.744435999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuuca-ggaga-gcauuuugucuaacgu-----uuacugug
            ++++++--+++--++--------++++--+++++----++++|++++-|+++++-+++-++++++|||||++++++++
            ++++++--+++--++------||++++--+++++||||++++-++++--+++++-+++-++++++-----++++++++
    REV:    ucaaguguugaguuggucaug--uuauuuguagg----aaguaccuuaccguaauguacguuguauuaaugguggcau
	
	gucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuugua
	.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((.............((((......)))))))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).)).....((((.....(((((...(((((((((.((((....))))...)))))))))(((.(((......((((((..(((..((........((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))......))..)))..))))))((....)).))).))).)))))...)))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.78.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.744435999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuuca-ggaga-gcauuuugucuaacgu-----uuacugug
            ++++++--+++--++--------++++--+++++----++++|++++-|+++++-+++-++++++|||||++++++++
            ++++++--+++--++------||++++--+++++||||++++-++++--+++++-+++-++++++-----++++++++
    REV:    ucaaguguugaguuggucaug--uuauuuguagg----aaguaccuuaccguaauguacguuguauuaaugguggcau
	
	gucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuugua
	.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((..........((.((......))))..)))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).)).....((((.....(((((...(((((((((.((((....))))...)))))))))(((.(((......((((((..(((..((........((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))......))..)))..))))))((....)).))).))).)))))...)))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.78.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	8.6460165	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuu
            ++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++-------------++++
            ++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++|||||||||||||++++
    REV:    agcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccg-------------cgga
	

>Contig7080.78.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.589597666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuuca-ggaga-gcauuuugucuaacgu-----uuacugug
            +++++++++++--++--------++++--+++++----++++|++++-|+++++-+++-++++++|||||++++++++
            +++++++++++--++------||++++--+++++||||++++-++++--+++++-+++-++++++-----++++++++
    REV:    ucaaguguugaguuggucaug--uuauuuguagg----aaguaccuuaccguaauguacguuguauuaaugguggcau
	
	gucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuugua
	.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((.............((((......)))))))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).)).....((((.....(((((...(((((((((.((((....))))...)))))))))(((.(((......(((((((((((..((........((((..(((((....((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))))))..))))......))..)))))))))))((....)).))).))).)))))...)))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.81.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	7.4403275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuu
            ++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++-------------++++
            ++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++|||||||||||||++++
    REV:    aacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccg-------------cgga
	
	uuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuuga
	.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((.............((((......)))))))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).))))))(((((.(((((.(((((.....((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).((((((((((...........((((((((.....))))))))....(((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))...........))))))).))))))))..((((....))))..))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.88.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	3.16331083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuu
            ++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++-------------++++
            ++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++|||||||||||||++++
    REV:    auuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccg-------------cgga
	
	cugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuuga
	.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((.............((((......)))))))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).......(((((.(((((.(((((.....((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).((((((((((...........((((((((.....))))))))....(((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))...........))))))).))))))))..((((....))))..))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.88.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	5.30791333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagc
            ++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++----------++-++
            ++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++--||||||||++|++
    REV:    auuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccgcg--------ga-cg
	
	cugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuuga
	.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((..........((.((......))))..)))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).......(((((.(((((.(((((.....((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).((((((((((...........((((((((.....))))))))....(((((((((.(((((.(((.((((((((((((((........)))))))).....)))))).))).)))))..)))).)))))...........))))))).))))))))..((((....))))..))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig7080.9.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	8.705438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuu
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++-------------++++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++|||||||||||||++++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccg-------------cgga
	
	cagaugcuuucaucaaacaacccacuauaaaaagauguugaauuuauuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguacuag
	.((((((((((........(((((((.......(((((..((((........((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((.............((((......)))))))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).))))))))........))))..)))))....)).)))))..(((.....))))))))))))).((.(((((((......)))))))))....(((((.(((((((...))))))))))))(((.....)))...........(((((((((((..(((((((...((....))..))))))))))))).)))))

##################################################

##################################################
>Contig7080.9.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	8.705438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--ucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuu
            +++-||++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++----++++++++++++++++-++++--+++-++++++-------------++++
            +++---++-++++++-++++++++++++--++-+++++++++||||++++++++++++++++|++++--+++-++++++|||||||||||||++++
    REV:    gguauaagcaacucuaauuguuaguucuaaguucaacgacau----ugcucuuccuaguugu-cuucuggcuuuuuccg-------------cgga
	
	cagaugcuuucaucaaacaacccacuauaaaaagauguugaauuuauuguuucugaugagucuuauccagucuuugagacugacgaucaagaaguauguugcuguacuuuaugaggaggguuagcacggggguugauaagggucauauuuucacuagcuuucuugcaggcgccuuuuucggucuucuguugauccuucucguuacagcaacuugaaucuugauuguuaaucucaacgaauauggcaauacgaaaacugugggcgagagaacucaaucuugagaacucucucguugacucucaucagugguucaugauuugauauccgagagauggguaucugaguuucaggagagcauuuugucuaacguuuacugugauguuaacuacggugguaauuauguugcauguaaugccauuccaugaaggauguuuauuguacugguugaguugugaacuuguaagcaagagugucaaguuugauuuguacuag
	.((((((((((........(((((((.......(((((..((((........((((((((......(((.((.((((((.((((((((((((..((.(((((((((....((((((((((((((((.((((..(((.((((((.............((((......)))))))))).)))..))))))))))))))))))))))))))))).))..)))))))))))).)))))).))...))).............((.(((((((((.((((....))))...))))))))).)).))))))))........))))..)))))....)).)))))..(((.....)))))))))))))....(((((((......)))))))......(((((.(((((((...))))))))))))(((.....)))...........(((((((((((..(((((((...((....))..))))))))))))).)))))

##################################################

##################################################
>Contig7096.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	1.06611816666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagugguggaaca--uugggucagccugaauggu----ugggccugauuuaaucaaauuucuggcccgc---ccguuccaa-ggcugg
            +++++++++--++||++++++-++-+++---+++||||+++++++++---++++++----++++++++-|||++-+++++-|++++++
            +++++++++--++--++++++|++-+++---+++----+++++++++-||++++++||||++++++++----++|+++++--++++++
    REV:    uucacuaccagguuaaaccua-ucaggccguccgauacgcccgggcuc--uugguu----ggccgggcauuagg-aaggugacugacc
	
	ccacgcguccgcgagcuuguuauccgaguggaggcaauaaagugguggaacauugggucagccugaaugguugggccugauuuaaucaaauuucuggcccgcccguuccaaggcuggaguugggccuggcugucucggaguagucugagccggcuugguccguagagaggagggcaaugcgugaggcugguuugacagagcagcgaucaccucccucuccagucaguggaaggauuacgggccgguugguucucgggcccgcauagccugccggacuauccaaauuggaccaucacuu
	....((.(((((...............))))).))....(((((((((..((((((((.((.(((...((((((((((((...((((((....((((((((.((.(((((.((((((....(((((.(((((.((((((....)))))).))))).)))))..((((.(((((....(((.((...(((......)))..)))))....)))))))))))))))..)))))))....)))))))))))))).)))))))))....)))...))).))))))))..))..)))))))))

##################################################

##################################################
>Contig7104.779.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.08	MeanVal:	-0.724816333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucucaacuccg-cg---agcucccgaggccgcucaucuucauc
            +++++--+++++|++|||++++++---------+++++++++++
            +++++--+++++-++---++++++|||||||||+++++++++++
    REV:    cagagacgagguaguacauugagg---------aguggagguag
	
	gucucaacuccgcgagcucccgaggccgcucaucuucaucagaagcagcagcauaaaccuguuguuuccguuacguugccuccuuugccagcgaugaaccgucccguggggauggacauucaggguccaucagaaaugggacuggaguucaugucggugauacaagauaugauaaagauggaggugaggaguuacaugauggagcagagaca
	(((((..(((((((((((((.........(((((((((((.((((((((((.......)))))))))).....((((((...........))))))..(((((((((...(((((((.......)))))))....))))))).))...(((((((..........)))))))....)))))))))))))))))...)).)))))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig711.434.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	0.281352	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagauuugggaucuuagccgguu---------gaagguagcagu---uggacaagucacc
            +++++---++++-----+++++++|||||||||+++++++++++-|||+++---+++--++
            +++++---++++--|||+++++++---------+++++++++++----+++-||+++--++
    REV:    cuucucguuccuug---cggcuaguauucaaauuuuuuaucguuuuuuaccg--ucgaagg
	
	cugcucaucgccagagaguugguucugauaggaccagcggagauuugggaucuuagccgguugaagguagcaguuggacaagucaccauagaggaagcugccauuuuuugcuauuuuuuaaacuuaugaucggcguuccuugcucuucuucuugccuuugucuuaggaaaucuaaaacagagagggaugggcga
	.((((((((.((.((((((((((((.....))))))))(((((...((((.....((((((((((((((((((.(((...(((..((.....))..))).)))....))))))))))).........)))))))..))))...))))).))))..((((((.((((.....)))).)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig711.436.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	0.281352	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagauuugggaucuuagccgguu---------gaagguagcagu---uggacaagucacc
            +++++---++++-----+++++++|||||||||+++++++++++-|||+++---+++--++
            +++++---++++--|||+++++++---------+++++++++++----+++-||+++--++
    REV:    cuucucguuccuug---cggcuaguauucaaauuuuuuaucguuuuuuaccg--ucgaagg
	
	gcucaucgccagagaguugguucugauaggaccagcggagauuugggaucuuagccgguugaagguagcaguuggacaagucaccauagaggaagcugccauuuuuugcuauuuuuuaaacuuaugaucggcguuccuugcucuucuucuugccuuugucuuaggaaaucuaaaacagagagggaugggcg
	(((((((.((.((((((((((((.....))))))))(((((...((((.....((((((((((((((((((.(((...(((..((.....))..))).)))....))))))))))).........)))))))..))))...))))).))))..((((((.((((.....)))).)))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7118.813.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.28	MeanVal:	0.140898999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccuagcagugucaggaauguagcagcagca
            ++-++---++++++-----+++++++++++++
            ++-++---++++++|||||+++++++++++++
    REV:    cgagaaccucauag-----acaucguuguugu
	
	aucgagccguggcuuggccauuccuggcccugccucgcacucuggaccagcgacuauggcugccgauuuggcgaaaucgaagaccaguccuagcagugucaggaauguagcagcagcaaggaguguuguugcuacagauacuccaagagcagcagcaggaggcgaugguccggaaguucgac
	.((((((((.(((..(((((....)))))..))).))...(((((((((.((.((...(((((((((((....)))))).......((.((...((((((.....(((((((((((((.....)))))))))))))))))))...)).)).)))))...)).)).))))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig7118.823.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.28	MeanVal:	0.140898999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccuagcagugucaggaauguagcagcagca
            ++-++---++++++-----+++++++++++++
            ++-++---++++++|||||+++++++++++++
    REV:    cgagaaccucauag-----acaucguuguugu
	

>Contig7118.823.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.49	MeanVal:	1.00409833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgcac-ucuggaccagcgacuauggcugc
            +++-++|+++++++++-++-++---+++++
            +++-++-+++++++++-++-++---+++++
    REV:    agcuugaaggccugguagcggaggacgacg
	
	ggcuuggccauuccuggcccugccucgcacucuggaccagcgacuauggcugccgauuuggcgaaaucgaagaccaguccuagcagugucaggaauguagcagcagcaaggaguguuguugcuacagauacuccaagagcagcagcaggaggcgaugguccggaaguucgac
	(((..(((((....)))))..)))(((.(((((((((((.((.((...(((((((((((....)))))).......((.((...((((((.....(((((((((((((.....)))))))))))))))))))...)).)).)))))...)).)).))))))))).)).))).

##################################################

##################################################
>Contig7118.852.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.28	MeanVal:	0.140898999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guccuagcagugucaggaauguagcagcagca
            ++-++---++++++-----+++++++++++++
            ++-++---++++++|||||+++++++++++++
    REV:    cgagaaccucauag-----acaucguuguugu
	
	cucuggaccagcgacuauggcugccgauuuggcgaaaucgaagaccaguccuagcagugucaggaauguagcagcagcaaggaguguuguugcuacagauacuccaagagcagcagcaggaggcgaugguccggaa
	.(((((((((.((.((...(((((((((((....)))))).......((.((...((((((.....(((((((((((((.....)))))))))))))))))))...)).)).)))))...)).)).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7119.666.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	-1.09143233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacua---agcucgc--aucucuucag----cuuuuugagaa
            ++++-|||+++++++||++++++++++||||+++-+++++++
            ++++----+++++++--++++++++++----+++-+++++++
    REV:    cugggaacucgagcggcuagaggagucccuagagugacuuuu
	
	augcuggaaggcgagcuccaugaguugaagccauugacuaagcucgcaucucuucagcuuuuugagaaccaguuuucagugagaucccugaggagaucggcgagcucaagggucuuacugagauaucacuuuauagaaacaagcugguggguucgauuccgcag
	.(((.((((..(((((.((((.((((.........((((.((((((((((((((((((((.(((((((....))))))).)))....))))))))))..)))))))....))))....(((....))).............)))).))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7119.666.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	-1.61861333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aag-ccauugacuaagcucgc--aucucuucag----cuuuuugagaa
            +++|++-++++----++++++||++++++++++||||+++-+++++++
            +++-++-++++||||++++++--++++++++++----+++-+++++++
    REV:    uucugggaacu----cgagcggcuagaggagucccuagagugacuuuu
	
	augcuggaaggcgagcuccaugaguugaagccauugacuaagcucgcaucucuucagcuuuuugagaaccaguuuucagugagaucccugaggagaucggcgagcucaagggucuuacugagauaucacuuuauagaaacaagcugguggguucgauuccgcag
	.(((.((((..(((((.((((.((((.(((((.((((....(((((((((((((((((((.(((((((....))))))).)))....))))))))))..)))))))))).)).)))..(((....))).............)))).))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7119.671.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	-1.09143233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacua---agcucgc--aucucuucag----cuuuuugagaa
            ++++-|||+++++++||++++++++++||||+++-+++++++
            ++++----+++++++--++++++++++----+++-+++++++
    REV:    cugggaacucgagcggcuagaggagucccuagagugacuuuu
	
	ggaaggcgagcuccaugaguugaagccauugacuaagcucgcaucucuucagcuuuuugagaaccaguuuucagugagaucccugaggagaucggcgagcucaagggucuuacugagauaucacuuuauagaaacaagcugguggguucgauuccg
	((((..(((((.((((.((((.........((((.((((((((((((((((((((.(((((((....))))))).)))....))))))))))..)))))))....))))....(((....))).............)))).))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig7119.671.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	-1.61861333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aag-ccauugacuaagcucgc--aucucuucag----cuuuuugagaa
            +++|++-++++----++++++||++++++++++||||+++-+++++++
            +++-++-++++||||++++++--++++++++++----+++-+++++++
    REV:    uucugggaacu----cgagcggcuagaggagucccuagagugacuuuu
	
	ggaaggcgagcuccaugaguugaagccauugacuaagcucgcaucucuucagcuuuuugagaaccaguuuucagugagaucccugaggagaucggcgagcucaagggucuuacugagauaucacuuuauagaaacaagcugguggguucgauuccg
	((((..(((((.((((.((((.(((((.((((....(((((((((((((((((((.(((((((....))))))).)))....))))))))))..)))))))))).)).)))..(((....))).............)))).))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig7119.687.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	-1.09143233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacua---agcucgc--aucucuucag----cuuuuugagaa
            ++++-|||+++++++||++++++++++||||+++-+++++++
            ++++----+++++++--++++++++++----+++-+++++++
    REV:    cugggaacucgagcggcuagaggagucccuagagugacuuuu
	
	gaguugaagccauugacuaagcucgcaucucuucagcuuuuugagaaccaguuuucagugagaucccugaggagaucggcgagcucaagggucuuacugagauaucacuuuauagaaacaagcugguggguucgauucc
	((((((((.(((((((((.((((((((((((((((((((.(((((((....))))))).)))....))))))))))..)))))))....))))....(((....))).................))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7154.635.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.27	MeanVal:	0.262446	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagacu-gcag-aaguguuga--cuagag
            +++-++-|++++|++++++++-||++++++
            +++-++--++++-++++++++---++++++
    REV:    cuuguguucguuguucguagcggcgaucuc
	
	gaagacugcagaaguguugacuagagaccggcugcuugguuccauuacuuacuaagcagacugaagaacacucuugugacucuagcggcgaugcuuguugcuuguguucu
	(((.((.((((((((((((.((((((..((((((((((((..........))))))))).))).....(((....))).))))))...)))))))).))))..)).))).

##################################################

##################################################
>Contig7168.891.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.103323333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggc-aguucuucu-uc-cugggagcgau-cgga-gucau-auucguggggagc
            +++|++--+++++|++|+++++++++--|+++-|++++-|++++-++++-+++
            +++-++--+++++-++-+++++++++---+++--++++--++++|++++-+++
    REV:    ccgcuccugaaggcaguggcccucguccugccgcuaguccugag-gccugucg
	
	ggcaguucuucuuccugggagcgaucggagucauauucguggggagcucguugcuguccggaguccugaucgccguccugcucccggugacggaaguccucgccg
	(((((..((((((((((((((((..(((.((((.((((.((((.(((.....))).))))))))..))))..)))...))))))))).)).)))))..)).))).

##################################################

##################################################
>Contig7180.413.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.404315833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agagu-----ccgugga-gagaagggaugacg
            +++++|||||+++-+++|+++-++++++++++
            +++++-----+++|+++-+++-++++++++++
    REV:    ucucgagaccggu-ucuacucguuccuacugc
	
	gagaguccguggagagaagggaugacgucggcgucauccuugcucaucuuggccagagcucugcuggcgucuuugccggcg
	.((((((((.((((((.((((((((((....)))))))))).))).)))))).....)))))(((((((....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7193.217.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-1.41130366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggcaucugcag-caggg-gaggucuuugauggcacccuauuugcccc
            ++++++++-++--|+++++|++++-++---++-++-++++++--+++++
            ++++++++|++---+++++-++++-++|||++-++|++++++--+++++
    REV:    ucucgugg-uggaagucucauuccuga---uggug-gggguggucgggg
	
	gagggcaucugcagcaggggaggucuuugauggcacccuauuugccccaaggaggggcuggugggggugguaguccuuacucugaagguggugcucuguaugcucuaggucugauucaugccaaucauggcgaagggaucaaacaauuucuucgugauagucuacguagcacuaauauugagguaauccaacauggugcgugccuagguuuggguuuggcagcuuuaggcacugcugaugaagaaaucuaugaugauaucaagagugugu
	.((((((((.((..(((((((((.((...((.((.((((((..(((((.....)))))..)))))))).)))).)))).)))))...)))))))))).((((((((..((.((((((.(((((....)))))...)))))).)).((((((((((..((((.......((((((...(((........)))..))))))(((((((((.(((.......))).))))))))).))))))))))))))..............)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7193.217.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-1.41130366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggcaucugcag-caggg-gaggucuuugauggcacccuauuugcccc
            ++++++++-++--|+++++|++++-++---++-++-++++++--+++++
            ++++++++|++---+++++-++++-++|||++-++|++++++--+++++
    REV:    ucucgugg-uggaagucucauuccuga---uggug-gggguggucgggg
	
	gagggcaucugcagcaggggaggucuuugauggcacccuauuugccccaaggaggggcuggugggggugguaguccuuacucugaagguggugcucuguaugcucuaggucugauucaugccaaucauggcgaagggaucaaacaauuucuucgugauagucuacguagcacuaauauugagguaauccaacauggugcgugccuagguuuggguuuggcagcuuuaggcacugcugaugaagaaaucuaugaugauaucaagagugugu
	.((((((((.((..(((((((((.((...((.((.((((((..(((((.....)))))..)))))))).)))).)))).)))))...)))))))))).((..((((..((.((((((.(((((....)))))...)))))).)).((((((((((..((((.......((((((...(((........)))..))))))(((((((((.(((.......))).))))))))).))))))))))))))..............))))..)).

##################################################

##################################################
>Contig7198.428.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	-1.388112	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagauaucugaugggggaguccauggguggagcagu
            ++++++------++++++--+++----++++++++++
            ++++++-|||||++++++--+++-|||++++++++++
    REV:    ucuuuaa-----acccucgaagga---cacuucgucg
	
	aggagauaucugaugggggaguccauggguggagcagucacguugcugcuucacaggaagcucccaaauuucu
	.((((((......((((((..(((....((((((((((......)))))))))).)))..)))))).))))))

##################################################

##################################################
>Contig7203.323.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	-1.434832	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccag-cuc-cgucg-uca--ccuccgccgacauggc-cgug
            +++--|+++|+++++|++-||++++++++----++++|++++
            +++---+++-+++++-++---++++++++||||++++-++++
    REV:    agggaggagcgcggcuaggaaggaggcgg----accgaguac
	
	auccagcuccgucgucaccuccgccgacauggccguguuuuuccuggcggcgaauucggccgccaagcggaucuccggauucaaaggaccagucggcguaaggauccagccagauugcggaucuggagacaugagccaggcggaggaaggaucggcgcgaggagggag
	.(((..((((((((((.((((((((....((((((((....((((((((((.......)))))))...)))(((((((((((.......((((((((...........))).))))).))))))))))))))).))))))))))))...)).))))).)))...))).

##################################################

##################################################
>Contig7203.356.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-0.487456833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guguuuuuccuggcggcgaa--uucggccgccaagcgga--ucuccggauucaaaggaccaguc-ggc
            ++-++++++++-+++-+++-||+++--+++++--++---||+++++++++++-------+++++|+++
            ++-++++++++-+++-+++---+++--+++++--++-----+++++++++++-||||||+++++-+++
    REV:    cagagggaggagcgcggcuaggaaggaggcggaccgaguacagaggucuaggc------guuagaccg
	
	cguguuuuuccuggcggcgaauucggccgccaagcggaucuccggauucaaaggaccagucggcguaaggauccagccagauugcggaucuggagacaugagccaggcggaggaaggaucggcgcgaggagggagaca
	.((.((((((((.(((.(((.(((..(((((..((...(((((((((((.......((((((((...........))).))))).))))))))))).....))..)))))..)))...))).))).)))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig7203.356.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	-0.509584666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guguuuuuccuggcggcgaa--uucggccgccaagcgga--ucuccggauucaaaggaccaguc-ggc
            ++-++--++++-+++-+++-||+++--+++++--++---||+++++++++++-------+++++|+++
            ++-++--++++-+++-+++---+++--+++++--++-----+++++++++++-||||||+++++-+++
    REV:    cagagggaggagcgcggcuaggaaggaggcggaccgaguacagaggucuaggc------guuagaccg
	
	cguguuuuuccuggcggcgaauucggccgccaagcggaucuccggauucaaaggaccagucggcguaaggauccagccagauugcggaucuggagacaugagccaggcggaggaaggaucggcgcgaggagggagaca
	.((.((..((((.(((.(((.(((..(((((..((...(((((((((((.......((((((((...........))).))))).))))))))))).....))..)))))..)))...))).))).))))..)).)).

##################################################

##################################################
>Contig722.749.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.291426666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuuugcggaaaggggggggcguuuuuuuc
            +++-----+++++++++-++++-++++++++
            +++----|+++++++++-++++-++++++++
    REV:    ggguucu-uuuuuccccgcccggaaaagggg
	
	uccuuuugcggaaaggggggggcguuuuuuucuaaaaccccccgccgguggagguuuuucuuuuuuuuggggggggggggguuuuucccuccccauggggaaaaggcccgccccuuuuuucuuggg
	.(((.....(((((((((.((((.((((((((......((((((.....(((((....)))))....))))))((((((((.....))))))))..)))))))).)))).)))))))))....)))

##################################################

##################################################
>Contig722.766.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.0247799999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguggagguuuuucuuuuuuuuggggggggggg
            +++++---+++++++++----++++++++++++
            +++++--|+++++++++-|||++++++++++++
    REV:    ccgcccg-gaaaaggggu---accccucccuuu
	
	gggggcguuuuuuucuaaaaccccccgccgguggagguuuuucuuuuuuuuggggggggggggguuuuucccuccccauggggaaaaggcccgccc
	(((((.(((((.....))))))))))...(((((...(((((((((....((((((((((((....)))))))))))).)))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig7239.450.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	1.4785215	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-ugauucugauaagauuguuauugcuuuuccugaugauggagcuuggaagcgauuccacaagauguuggau
            ++|++++++++++----++-+++++++++++----------++++++----+++---+++++----+++++++
            ++-++++++++++----++-+++++++++++--||||||||++++++----+++--|+++++||||+++++++
    REV:    ggaacuaggauugauaggagaauagcggaagug--------cuugaaacaacgucu-ggugu----caaccua
	
	guauugccuuuguuugagacugggauuccuuuguuauugcaacgccucaaucagcuaccugauucugauaagauuguuauugcuuuuccugaugauggagcuuggaagcgauuccacaagauguuggaucauuauccaacuguggucugcaacaaaguucgugaaggcgauaagaggauaguuaggaucaaggaaggaaacccuucugguugucauguggucauuguugaugaucuggugcaaucuggcgguacccuaaucgagugccagaaaguucuggcagcuca
	((((((((........(((..(((.(((((..(((((((........)))).)))..((((((((((((....((.(((((((((((..........((((((....(((...(((((....(((((((....))))))))))))..)))....))))))..))))))))))).))....)))))))))).)).))))).))).)))(((((.(((..(((((((...)))))))..)))))))).)))))))).......((((((((((....))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig7239.502.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	1.905454	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugauucugauaagauuguuauugcuuuuccugaugauggagcuuggaagcgauuccacaagauguuggau
            ++++++++++----++-+++++++++++----------++++++----+++---+++++----+++++++
            ++++++++++----++-+++++++++++--||||||||++++++----+++--|+++++||||+++++++
    REV:    acuaggauugauaggagaauagcggaagug--------cuugaaacaacgucu-ggugu----caaccua
	
	agcuaccugauucugauaagauuguuauugcuuuuccugaugauggagcuuggaagcgauuccacaagauguuggaucauuauccaacuguggucugcaacaaaguucgugaaggcgauaagaggauaguuaggaucaaggaaggaaacccuucugguugucauguggucauuguugaugaucuggugcaaucuggcgguacccuaaucgagugccagaaaguucuggcagcucauggugca
	.(((...((((((((((....((.(((((((((((..........((((((....(((...(((((....(((((((....))))))))))))..)))....))))))..))))))))))).))....)))))))))).((((((....))))))(((((.(((..(((((((...)))))))..)))))))).))).(((((......((((((((((....))))))).)))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig7239.502.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	1.905454	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugauucugauaagauuguuauugcuuuuccugaugauggagcuuggaagcgauuccacaagauguuggau
            ++++++++++----++-+++++++++++----------++++++----+++---+++++----+++++++
            ++++++++++----++-+++++++++++--||||||||++++++----+++--|+++++||||+++++++
    REV:    acuaggauugauaggagaauagcggaagug--------cuugaaacaacgucu-ggugu----caaccua
	
	agcuaccugauucugauaagauuguuauugcuuuuccugaugauggagcuuggaagcgauuccacaagauguuggaucauuauccaacuguggucugcaacaaaguucgugaaggcgauaagaggauaguuaggaucaaggaaggaaacccuucugguugucauguggucauuguugaugaucuggugcaaucuggcgguacccuaaucgagugccagaaaguucuggcagcucauggugca
	.(((...((((((((((....((.(((((((((((..........((((((....(((...(((((....(((((((....))))))))))))..)))....))))))..))))))))))).))....)))))))))).((((((....))))))(((((.(((..(((((((...)))))))..)))))))).))).(((((...((.((((((((((....))))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7247.386.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucuucgagagccgguuccggg-----cuaagc
            +++++++++++++-+++--++++|||||++++++
            +++++++++++++-+++--++++-----++++++
    REV:    caggaggcuuuugcccacuguuuagaaagauucg
	
	guucuucgagagccgguuccgggcuaagcagaagaaguugaugaaagcucgcaacuucgaucucaagagauaugacgagcuuagaaagauuugucacccguuuucggaggacg
	(((((((((((((.(((..((((((((((....(((((((.(((....)))))))))).((((....)))).......)))))).....))))..))).))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7254.659.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	-1.51039933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augac-cgau--------auggcgaggcuggagucaaaggugcugcc
            +++++|+++-||||||||++++----+++++++++---++++++-++
            +++++-+++---------++++---|+++++++++-||++++++-++
    REV:    uacugagcuuguuuaguuugcccaa-cgacuuuagg--cuacgaggg
	
	uaugaccgauauggcgaggcuggagucaaaggugcugccggcaugggagcaucggauuucagcaacccguuugauuuguucgagucauu
	.((((((((.((((....(((((((((...((((((.((.....)).)))))).)))))))))...)))).........))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig7260.400.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	0.171125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuccu----cgaagccucucucaugggg-gg
            +++++-||||+++++-++++++++++-++|++
            +++++-----+++++|++++++++++-++-++
    REV:    ggaggcguaugcuuc-gagagaguacaucacc
	
	accuccucgaagccucucucauggggggaggauuguuccuggcgcugaugaucgacaggcuacaccacuacaugagagagcuucguaugcggagga
	.(((((.(((((.((((((((((.((((.(((....))).(((.(((........))))))...)).)).))))))))))))))).....))))).

##################################################

##################################################
>Contig730.692.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.11	MeanVal:	0.026048	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucacccccacaauaaaagggggggaaaaccccccaggg
            +++++-------------++++++++++++++++--+++
            +++++|||||||||||||++++++++++++++++||+++
    REV:    aagug-------------cccccccuuuuggggg--ccc
	
	agagauggaaaaugauaagaucugucagaaaucccuucacccccacaauaaaagggggggaaaaccccccagggaaaauuaaaaaauacccggggguuuucccccccgugaaaaaccucccccggggggccucucccuuguuuuccaaccccgggccccucu
	.(((..(((...(((((.....)))))....))).(((((.............((((((((((((((((..(((..............))))))))))))))))))))))))....)))....(((((((((.....(((.....)))....))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig730.726.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.11	MeanVal:	0.026048	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucacccccacaauaaaagggggggaaaaccccccaggg
            +++++-------------++++++++++++++++--+++
            +++++|||||||||||||++++++++++++++++||+++
    REV:    aagug-------------cccccccuuuuggggg--ccc
	
	cuucacccccacaauaaaagggggggaaaaccccccagggaaaauuaaaaaauacccggggguuuucccccccgugaaaaaccucccccggggggccucucccuuguuuuccaaccccgggccccucuaaacaagaaa
	.(((((.............((((((((((((((((..(((..............))))))))))))))))))))))))...........(((((((((.....(((.....)))....)))))))))...........

##################################################

##################################################
>Contig7303.549.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.70	MeanVal:	0.936565666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuugaguuugg-cgucucgau-------uucccuu
            ++++++++++++|++--+++++|||||||+++++++
            ++++++++++++-++--+++++-------+++++++
    REV:    cagacucaaaccggcuuagcugaaaaugaaggggaa
	
	cuggaagccacuaccagucuguguaggcuucugaauuugaguuuguaggauuggguucauauuuauguuauccgauucuaggaucguugucucuuucuuguuugaguuuggcgucucgauuucccuuauuuuuucaaggggaaguaaaagucgauucggccaaacucagacuaggcauccauauucuccuccauaggggggg
	.((((.(((......(((((....)))))...(((...(((.((.(((((((((((.(((....)))..))))))))))).)).......))).)))..((((((((((((((..((((((((((((........))))))).......)))))..)).))))))))))))..))).))))....(((((((...)))))))

##################################################

##################################################
>Contig7303.581.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	1.94318483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugucucuuucuuguuugaguuugg-cgucucgau-------uucccuu
            +++++-------++++++++++++|++--+++++|||||||+++++++
            +++++-||||||++++++++++++-++--+++++-------+++++++
    REV:    acggau------cagacucaaaccggcuuagcugaaaaugaaggggaa
	
	gaauuugaguuuguaggauuggguucauauuuauguuauccgauucuaggaucguugucucuuucuuguuugaguuuggcgucucgauuucccuuauuuuuucaaggggaaguaaaagucgauucggccaaacucagacuaggcauccauauucuccuccauaggggggg
	((((.((...((.(((((((((((.(((....)))..))))))))))).))....(((((.......((((((((((((((..((((((((((((........))))))).......)))))..)).)))))))))))).)))))..)).)))).(((((....))))).

##################################################

##################################################
>Contig7303.588.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	1.61979766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaucguugucucuuucuuguuugaguuugg-cgucucgau-------uucccuu
            +++----+++++-------++++++++++++|++--+++++|||||||+++++++
            +++||||+++++-||||||++++++++++++-++--+++++-------+++++++
    REV:    ccu----acggau------cagacucaaaccggcuuagcugaaaaugaaggggaa
	
	aguuuguaggauuggguucauauuuauguuauccgauucuaggaucguugucucuuucuuguuugaguuuggcgucucgauuucccuuauuuuuucaaggggaaguaaaagucgauucggccaaacucagacuaggcauccauauucuccuccauaggggggg
	......(((((((((((.(((....)))..)))))))))))(((....(((((.......((((((((((((((..((((((((((((........))))))).......)))))..)).)))))))))))).)))))))).....(((((((...)))))))

##################################################

##################################################
>Contig7303.593.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	1.61979766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaucguugucucuuucuuguuugaguuugg-cgucucgau-------uucccuu
            +++----+++++-------++++++++++++|++--+++++|||||||+++++++
            +++||||+++++-||||||++++++++++++-++--+++++-------+++++++
    REV:    ccu----acggau------cagacucaaaccggcuuagcugaaaaugaaggggaa
	
	guaggauuggguucauauuuauguuauccgauucuaggaucguugucucuuucuuguuugaguuuggcgucucgauuucccuuauuuuuucaaggggaaguaaaagucgauucggccaaacucagacuaggcauccauauucuccuccauaggggggg
	.(((((((((((.(((....)))..)))))))))))(((....(((((.......((((((((((((((..((((((((((((........))))))).......)))))..)).)))))))))))).)))))))).....(((((((...)))))))

##################################################

##################################################
>Contig7303.614.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.70	MeanVal:	0.936565666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuugaguuugg-cgucucgau-------uucccuu
            ++++++++++++|++--+++++|||||||+++++++
            ++++++++++++-++--+++++-------+++++++
    REV:    cagacucaaaccggcuuagcugaaaaugaaggggaa
	
	uguuauccgauucuaggaucguugucucuuucuuguuugaguuuggcgucucgauuucccuuauuuuuucaaggggaaguaaaagucgauucggccaaacucagacuaggcauccauauucuccuccauagggggggauagguugggaaagagaucuuacugcaugaauccgucagcaaucauaggucuuaguauuguagauuggguugaug
	.(((((((((((((((((((...(((((((((..((((((((((((((..((((((((((((........))))))).......)))))..)).))))))))))))....((.((.((((((((((....)))))))))))).)).))))))))).....(((.(((.....))))))......)))))))).......)))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig7303.617.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.70	MeanVal:	0.936565666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuugaguuugg-cgucucgau-------uucccuu
            ++++++++++++|++--+++++|||||||+++++++
            ++++++++++++-++--+++++-------+++++++
    REV:    cagacucaaaccggcuuagcugaaaaugaaggggaa
	
	uauccgauucuaggaucguugucucuuucuuguuugaguuuggcgucucgauuucccuuauuuuuucaaggggaaguaaaagucgauucggccaaacucagacuaggcauccauauucuccuccauagggggggauagguugggaaagagaucuuacugcaugaauccgucagcaaucauaggucuuaguauuguagauuggguu
	.((((((((((((((((...(((((((((..((((((((((((((..((((((((((((........))))))).......)))))..)).))))))))))))....((.((.((((((((((....)))))))))))).)).))))))))).....(((.(((.....))))))......)))))))).......)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7303.620.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	1.94318483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugucucuuucuuguuugaguuugg-cgucucgau-------uucccuu
            +++++-------++++++++++++|++--+++++|||||||+++++++
            +++++-||||||++++++++++++-++--+++++-------+++++++
    REV:    acggau------cagacucaaaccggcuuagcugaaaaugaaggggaa
	
	ccgauucuaggaucguugucucuuucuuguuugaguuuggcgucucgauuucccuuauuuuuucaaggggaaguaaaagucgauucggccaaacucagacuaggcauccauauucuccuccauaggggggg
	.(((((....))))).(((((.......((((((((((((((..((((((((((((........))))))).......)))))..)).)))))))))))).)))))........(((((((...)))))))

##################################################

##################################################
>Contig7303.628.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	1.61979766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaucguugucucuuucuuguuugaguuugg-cgucucgau-------uucccuu
            +++----+++++-------++++++++++++|++--+++++|||||||+++++++
            +++||||+++++-||||||++++++++++++-++--+++++-------+++++++
    REV:    ccu----acggau------cagacucaaaccggcuuagcugaaaaugaaggggaa
	
	aggaucguugucucuuucuuguuugaguuuggcgucucgauuucccuuauuuuuucaaggggaaguaaaagucgauucggccaaacucagacuaggcauccauauucuccuccauaggggggg
	.(((....(((((.......((((((((((((((..((((((((((((........))))))).......)))))..)).)))))))))))).)))))))).....(((((((...)))))))

##################################################

##################################################
>Contig7303.633.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.70	MeanVal:	0.936565666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuugaguuugg-cgucucgau-------uucccuu
            ++++++++++++|++--+++++|||||||+++++++
            ++++++++++++-++--+++++-------+++++++
    REV:    cagacucaaaccggcuuagcugaaaaugaaggggaa
	
	cguugucucuuucuuguuugaguuuggcgucucgauuucccuuauuuuuucaaggggaaguaaaagucgauucggccaaacucagacuaggcauccauauucuccuccauagggggggauagguugggaaagagaucuuacugcaugaauccgucagcaaucauaggucuuaguauuguagauuggguugaugg
	.((.(((((((((..((((((((((((((..((((((((((((........))))))).......)))))..)).))))))))))))....((.((.((((((((((....)))))))))))).)).)))))))))...))..(((.((((((((.(((((.((........))))))).))).))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig7303.635.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	1.94318483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugucucuuucuuguuugaguuugg-cgucucgau-------uucccuu
            +++++-------++++++++++++|++--+++++|||||||+++++++
            +++++-||||||++++++++++++-++--+++++-------+++++++
    REV:    acggau------cagacucaaaccggcuuagcugaaaaugaaggggaa
	
	uugucucuuucuuguuugaguuuggcgucucgauuucccuuauuuuuucaaggggaaguaaaagucgauucggccaaacucagacuaggcauccauauucuccuccauaggggggg
	.(((((.......((((((((((((((..((((((((((((........))))))).......)))))..)).)))))))))))).)))))........(((((((...)))))))

##################################################

##################################################
>Contig7303.636.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.70	MeanVal:	0.936565666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuugaguuugg-cgucucgau-------uucccuu
            ++++++++++++|++--+++++|||||||+++++++
            ++++++++++++-++--+++++-------+++++++
    REV:    cagacucaaaccggcuuagcugaaaaugaaggggaa
	
	ugucucuuucuuguuugaguuuggcgucucgauuucccuuauuuuuucaaggggaaguaaaagucgauucggccaaacucagacuaggcauccauauucuccuccauagggggggauagguugggaaagagaucuuacugcaugaauccgucagcaaucauaggucuuaguauuguagauuggguugaugg
	.(((((((((..((((((((((((((..((((((((((((........))))))).......)))))..)).))))))))))))....((.((.((((((((((....)))))))))))).)).))))))))).......(((.((((((((.(((((.((........))))))).))).))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig7303.648.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.70	MeanVal:	0.936565666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuugaguuugg-cgucucgau-------uucccuu
            ++++++++++++|++--+++++|||||||+++++++
            ++++++++++++-++--+++++-------+++++++
    REV:    cagacucaaaccggcuuagcugaaaaugaaggggaa
	
	guuugaguuuggcgucucgauuucccuuauuuuuucaaggggaaguaaaagucgauucggccaaacucagacuaggcauccauauucuccuccauaggggggg
	((((((((((((((..((((((((((((........))))))).......)))))..)).))))))))))))..............(((((((...)))))))

##################################################

##################################################
>Contig7351.662.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.060255333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugaguugaag--acacaaacaaagccaaaaugaacuggcuuuu
            ++++++++---||++++---++++---++++++-++++++++++
            ++++++++-----++++|||++++|||++++++-++++++++++
    REV:    gauucgacgaccaugug---guuu---uuuuguaugacugaaag
	
	acugaguugaagacacaaacaaagccaaaaugaacuggcuuuucaacagaaagucaguauguuuuuuugguguaccagcagcuuagg
	.((((((((...((((...((((...((((((.((((((((((.....)))))))))).)))))))))))))).....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig736.1086.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	1.4558725	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaagaaaacccc-cccccccucuuucuccc
            ++++++++-+++++|++++++++-----++++
            ++++++++-+++++-++++++++|||||++++
    REV:    uuuuucuugugggguggggggga-----aggg
	
	cggggcgcccccucguuucccaccccccgcccgcgcaucaagaaagaaaacccccccccccucuuucuccccccuguugggaagggggggugggguguucuuuuucuuaauaaauccucccccgcuguguguggguuuuaucuuuuucuuugugggggugugggg
	.((((...))))......((((((((((((..........((((((((.(((((((((((((.....((((.......)))))))))))).))))).))))))))...............(((((.....)))))................))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig736.1103.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	1.4558725	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaagaaaacccc-cccccccucuuucuccc
            ++++++++-+++++|++++++++-----++++
            ++++++++-+++++-++++++++|||||++++
    REV:    uuuuucuugugggguggggggga-----aggg
	
	ucccaccccccgcccgcgcaucaagaaagaaaacccccccccccucuuucuccccccuguugggaagggggggugggguguucuuuuucuuaauaaauccucccccgcuguguguggguuuuaucuuuuucuuugugggggugugggg
	.((((((((((((..........((((((((.(((((((((((((.....((((.......)))))))))))).))))).))))))))...............(((((.....)))))................))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig736.1107.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	1.4558725	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaagaaaacccc-cccccccucuuucuccc
            ++++++++-+++++|++++++++-----++++
            ++++++++-+++++-++++++++|||||++++
    REV:    uuuuucuugugggguggggggga-----aggg
	
	accccccgcccgcgcaucaagaaagaaaacccccccccccucuuucuccccccuguugggaagggggggugggguguucuuuuucuuaauaaauccucccccgcuguguguggguuuuaucuuuuucuuugugggggugugggg
	.((((.(((((.((((...((((((((.(((((((((((((.....((((.......)))))))))))).))))).))))))))...............(((((.....)))))...............)))).))))).))))

##################################################

##################################################
>Contig736.1114.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	1.4558725	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaagaaaacccc-cccccccucuuucuccc
            ++++++++-+++++|++++++++-----++++
            ++++++++-+++++-++++++++|||||++++
    REV:    uuuuucuugugggguggggggga-----aggg
	
	gcccgcgcaucaagaaagaaaacccccccccccucuuucuccccccuguugggaagggggggugggguguucuuuuucuuaauaaauccucccccgcuguguguggguuuuaucuuuuucuuugugggggugugggg
	.(((((((....((((((((.(((((((((((((.....((((.......)))))))))))).))))).))))))))..............((((((.......(((......))).......))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig736.1125.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	1.4558725	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaagaaaacccc-cccccccucuuucuccc
            ++++++++-+++++|++++++++-----++++
            ++++++++-+++++-++++++++|||||++++
    REV:    uuuuucuugugggguggggggga-----aggg
	
	aagaaagaaaacccccccccccucuuucuccccccuguugggaagggggggugggguguucuuuuucuuaauaaauccucccccgcuguguguggguuuuaucuuuuucuuugugggggugugggg
	.((((((((.(((((((((((((.....((((.......)))))))))))).))))).)))))))).........(((.(((((((.......(((......))).......)))))))...))).

##################################################

##################################################
>Contig736.969.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	0.590195999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccgcgcauca--------------------agaaagaaaacccc-cccccccucuuucuccc
            +++++++++-++||||||||||||||||||||++++++++-+++++|++++++++-----++++
            +++++++++|++--------------------++++++++-+++++-++++++++|||||++++
    REV:    ugggugugu-gucgcccccuccuaaauaauucuuuuucuugugggguggggggga-----aggg
	
	ccccccccccggcgaggaucccaaaaacaaaaaccccccccaaaccaaagggggggggaacaccccagggacauaaaaaaaauaacagggggguuucccccgcggaaaaaccccccccggggcgcccccucguuucccaccccccgcccgcgcaucaagaaagaaaacccccccccccucuuucuccccccuguugggaagggggggugggguguucuuuuucuuaauaaauccucccccgcuguguguggguuuuaucuuuuucuuugugggggugugggg
	((((..((((.(((((((...............((((((((........))))))))..........((((............(((..((((((...(((((.((.........)).))))).))))))..))))))).......(((((((((.((((((((((.(((((((((((((.....((((.......)))))))))))).))))).))))))))....................)))))))))))..........))))))).))))...))))

##################################################

##################################################
>Contig7396.423.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	0.0385868333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcauauuccggcuggaucaucggacggcgaggugcuggc
            +++------++++++++++++++--++++----+++-++
            +++||||||++++++++++++++-|++++||||+++-++
    REV:    cgu------uugaccuaguagccc-ccgc----cgggug
	
	agcauauuccggcuggaucaucggacggcgaggugcuggcuuuggcuugugggccgcccccgaugauccaguuugcg
	.(((......((((((((((((((..((((....(((.((........)).))))))).))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig74.402.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	1.9222565	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuugaac-----------ggagaagucc-cuggcgacuaugguuaugacc
            ++++++++|||||||||||++-++++++-|+++++--++-++-+++-++++
            ++++++++-----------++-++++++--+++++--++|++-+++|++++
    REV:    ugagcuugcgaaccaugaaccgcuucagaagaccgaaga-acgagu-cugg
	
	uacuugaacggagaagucccuggcgacuaugguuaugacccauuuggucugagcaagaagccagaagacuucgccaaguaccaagcguucgaguu
	.((((((((((.((((((.(((((..((.((.(((.((((.....))))))).))))..)))))..)))))).))...........)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7417.676.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	1.4992425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaagacaacagacucaucuaaugcacaugcuugaggacuuuaugggcggaucuc
            +++++++-++---+++--++---+++-------++++++---+++++++++++++
            +++++++-++---+++--++-||+++|||||||++++++|||+++++++++++++
    REV:    cuuuuugaugguagagaggag--cgu-------cuccug---uaccugucuaggg
	
	cccgccaaaacugauggacaaccagaaggauccuugggaaauaguagaggaaauugguuggccauccagaggcaguuacugcaacuagaaagacaacagacucaucuaaugcacaugcuugaggacuuuaugggcggaucucaugauaacaucaugaccuuggaaaacagaguucgaggucuugagagaguuguggaagacauggcucgggaucuguccauguccucugcgaggagagaugguaguuuuuccauggguuuugaggu
	.((..((((((((((((.(((((((.....(((((...........)))))..))))))).))))).((..((((...))))..)).(((((((.((...(((..((...(((.......((((((...(((((((((((((.........(((.(((((((((........))))))))).)))..((((..((.....))..)))))))))))))))))))))))))).))..)))...)).)))))))....))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig7417.680.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	1.4992425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaagacaacagacucaucuaaugcacaugcuugaggacuuuaugggcggaucuc
            +++++++-++---+++--++---+++-------++++++---+++++++++++++
            +++++++-++---+++--++-||+++|||||||++++++|||+++++++++++++
    REV:    cuuuuugaugguagagaggag--cgu-------cuccug---uaccugucuaggg
	
	ccaaaacugauggacaaccagaaggauccuugggaaauaguagaggaaauugguuggccauccagaggcaguuacugcaacuagaaagacaacagacucaucuaaugcacaugcuugaggacuuuaugggcggaucucaugauaacaucaugaccuuggaaaacagaguucgaggucuugagagaguuguggaagacauggcucgggaucuguccauguccucugcgaggagagaugguaguuuuuccauggguuuugagguucaacuucca
	.((((((((((((.(((((((.....(((((...........)))))..))))))).))))).((..((((...))))..)).(((((((.((...(((..((...(((.......((((((...(((((((((((((.........(((.(((((((((........))))))))).)))..((((..((.....))..)))))))))))))))))))))))))).))..)))...)).)))))))....))))))).((........)).

##################################################

##################################################
>Contig7417.685.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	1.4992425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaagacaacagacucaucuaaugcacaugcuugaggacuuuaugggcggaucuc
            +++++++-++---+++--++---+++-------++++++---+++++++++++++
            +++++++-++---+++--++-||+++|||||||++++++|||+++++++++++++
    REV:    cuuuuugaugguagagaggag--cgu-------cuccug---uaccugucuaggg
	
	acugauggacaaccagaaggauccuugggaaauaguagaggaaauugguuggccauccagaggcaguuacugcaacuagaaagacaacagacucaucuaaugcacaugcuugaggacuuuaugggcggaucucaugauaacaucaugaccuuggaaaacagaguucgaggucuugagagaguuguggaagacauggcucgggaucuguccauguccucugcgaggagagaugguaguuuuuccauggguuuugagguucaacuucca
	.(((((((.(((((((.....(((((...........)))))..))))))).))))).))..((((...)))).....(((((((.((...(((..((...(((.......((((((...(((((((((((((.........(((.(((((((((........))))))))).)))..((((..((.....))..)))))))))))))))))))))))))).))..)))...)).)))))))..((((..(((.....)))..))))

##################################################

##################################################
>Contig7417.688.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	1.4992425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaagacaacagacucaucuaaugcacaugcuugaggacuuuaugggcggaucuc
            +++++++-++---+++--++---+++-------++++++---+++++++++++++
            +++++++-++---+++--++-||+++|||||||++++++|||+++++++++++++
    REV:    cuuuuugaugguagagaggag--cgu-------cuccug---uaccugucuaggg
	
	gauggacaaccagaaggauccuugggaaauaguagaggaaauugguuggccauccagaggcaguuacugcaacuagaaagacaacagacucaucuaaugcacaugcuugaggacuuuaugggcggaucucaugauaacaucaugaccuuggaaaacagaguucgaggucuugagagaguuguggaagacauggcucgggaucuguccauguccucugcgaggagagaugguaguuuuuccauggguuuugagguucaacuucca
	(((((.(((((((.....(((((...........)))))..))))))).))))).((..((((...))))..)).(((((((.((...(((..((...(((.......((((((...(((((((((((((.........(((.(((((((((........))))))))).)))..((((..((.....))..)))))))))))))))))))))))))).))..)))...)).)))))))..((((..(((.....)))..))))

##################################################

##################################################
>Contig7417.694.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	1.90170033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acucaucuaaugcacaugcuugaggacuuuaugggcggaucuc
            ++-+++++--------+++--++++++---+++++++++++++
            ++|+++++-----|||+++-|++++++|||+++++++++++++
    REV:    ug-guagagagga---gcgu-cuccug---uaccugucuaggg
	
	caaccagaaggauccuugggaaauaguagaggaaauugguuggccauccagaggcaguuacugcaacuagaaagacaacagacucaucuaaugcacaugcuugaggacuuuaugggcggaucucaugauaacaucaugaccuuggaaaacagaguucgaggucuugagagaguuguggaagacauggcucgggaucuguccauguccucugcgaggagagaugguaguuuuuccauggguuuugagguuc
	.((((...(((((((.(((((((...............((((....((.((..((((...))))..)).))....))))..((.(((((........(((..((((((...(((((((((((((.........(((.(((((((((........))))))))).)))..((((..((.....))..))))))))))))))))))))))).))).....)))))))...))))))).)))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig7417.742.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	1.4992425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaagacaacagacucaucuaaugcacaugcuugaggacuuuaugggcggaucuc
            +++++++-++---+++--++---+++-------++++++---+++++++++++++
            +++++++-++---+++--++-||+++|||||||++++++|||+++++++++++++
    REV:    cuuuuugaugguagagaggag--cgu-------cuccug---uaccugucuaggg
	
	cagaggcaguuacugcaacuagaaagacaacagacucaucuaaugcacaugcuugaggacuuuaugggcggaucucaugauaacaucaugaccuuggaaaacagaguucgaggucuugagagaguuguggaagacauggcucgggaucuguccauguccucugcgaggagagaugguaguuuuuccauggguuuugagguucaacuucca
	.((..((((...))))..)).(((((((.((...(((..((...(((.......((((((...(((((((((((((.........(((.(((((((((........))))))))).)))..((((..((.....))..)))))))))))))))))))))))))).))..)))...)).)))))))..((((..(((.....)))..))))

##################################################

##################################################
>Contig7417.747.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	1.4992425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaagacaacagacucaucuaaugcacaugcuugaggacuuuaugggcggaucuc
            +++++++-++---+++--++---+++-------++++++---+++++++++++++
            +++++++-++---+++--++-||+++|||||||++++++|||+++++++++++++
    REV:    cuuuuugaugguagagaggag--cgu-------cuccug---uaccugucuaggg
	
	gcaguuacugcaacuagaaagacaacagacucaucuaaugcacaugcuugaggacuuuaugggcggaucucaugauaacaucaugaccuuggaaaacagaguucgaggucuugagagaguuguggaagacauggcucgggaucuguccauguccucugcgaggagagaugguaguuuuuccauggguuuugagguucaacuucca
	((((...)))).....(((((((.((...(((..((...(((.......((((((...(((((((((((((.........(((.(((((((((........))))))))).)))..((((..((.....))..)))))))))))))))))))))))))).))..)))...)).)))))))..((((..(((.....)))..))))

##################################################

##################################################
>Contig7417.762.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	1.4992425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaagacaacagacucaucuaaugcacaugcuugaggacuuuaugggcggaucuc
            +++++++-++---+++--++---+++-------++++++---+++++++++++++
            +++++++-++---+++--++-||+++|||||||++++++|||+++++++++++++
    REV:    cuuuuugaugguagagaggag--cgu-------cuccug---uaccugucuaggg
	
	agaaagacaacagacucaucuaaugcacaugcuugaggacuuuaugggcggaucucaugauaacaucaugaccuuggaaaacagaguucgaggucuugagagaguuguggaagacauggcucgggaucuguccauguccucugcgaggagagaugguaguuuuuccauggguuuugagguucaacuucca
	.(((((((.((...(((..((...(((.......((((((...(((((((((((((.........(((.(((((((((........))))))))).)))..((((..((.....))..)))))))))))))))))))))))))).))..)))...)).)))))))..((((..(((.....)))..))))

##################################################

##################################################
>Contig7432.301.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.72	MeanVal:	2.70845316666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-cau-uaggca---uaauggggcgguuauggg
            ++|+++|++++--|||+++++++-++++++++++
            ++-+++-++++-----+++++++-++++++++++
    REV:    gguguauauccaaaccguuacccagccaaugccc
	
	uuucagauuuugacauuuuguuggacaaacccgauauccacggguuuaaccgaaauccauaucaaaauggauuugguaacaaaauuuuacccauuaggcauaauggggcgguuauggguaaaaccgugggcaaauuuaacgggcaacgguuaggguguaaccgccccguaaccgacccauugccaaaccuauauguggag
	....((((((((..............(((((((.......))))))).(((.((((((((......)))))))))))..))))))))..(((((((((..(((((((.((((((((((...((((((..((...........)).)))))).((......))..)))))))))).))))))).....)))).))).))..

##################################################

##################################################
>Contig7432.304.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.72	MeanVal:	2.70845316666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-cau-uaggca---uaauggggcgguuauggg
            ++|+++|++++--|||+++++++-++++++++++
            ++-+++-++++-----+++++++-++++++++++
    REV:    gguguauauccaaaccguuacccagccaaugccc
	
	cagauuuugacauuuuguuggacaaacccgauauccacggguuuaaccgaaauccauaucaaaauggauuugguaacaaaauuuuacccauuaggcauaauggggcgguuauggguaaaaccgugggcaaauuuaacgggcaacgguuaggguguaaccgccccguaaccgacccauugccaaaccuauaugugga
	.((((((((..............(((((((.......))))))).(((.((((((((......)))))))))))..))))))))..(((((((((..(((((((.((((((((((...((((((..((...........)).)))))).((......))..)))))))))).))))))).....)))).))).)).

##################################################

##################################################
>Contig7432.314.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.72	MeanVal:	2.70845316666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-cau-uaggca---uaauggggcgguuauggg
            ++|+++|++++--|||+++++++-++++++++++
            ++-+++-++++-----+++++++-++++++++++
    REV:    gguguauauccaaaccguuacccagccaaugccc
	
	cauuuuguuggacaaacccgauauccacggguuuaaccgaaauccauaucaaaauggauuugguaacaaaauuuuacccauuaggcauaauggggcgguuauggguaaaaccgugggcaaauuuaacgggcaacgguuaggguguaaccgccccguaaccgacccauugccaaaccuauaugugga
	.((((((((....(((((((.......))))))).(((.((((((((......)))))))))))))))))))....(((((((((..(((((((.((((((((((...((((((..((...........)).)))))).((......))..)))))))))).))))))).....)))).))).)).

##################################################

##################################################
>Contig7432.326.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.72	MeanVal:	2.70845316666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-cau-uaggca---uaauggggcgguuauggg
            ++|+++|++++--|||+++++++-++++++++++
            ++-+++-++++-----+++++++-++++++++++
    REV:    gguguauauccaaaccguuacccagccaaugccc
	
	caaacccgauauccacggguuuaaccgaaauccauaucaaaauggauuugguaacaaaauuuuacccauuaggcauaauggggcgguuauggguaaaaccgugggcaaauuuaacgggcaacgguuaggguguaaccgccccguaaccgacccauugccaaaccuauaugugga
	.(((((((.......))))))).(((.((((((((......)))))))))))............(((((((((..(((((((.((((((((((...((((((..((...........)).)))))).((......))..)))))))))).))))))).....)))).))).)).

##################################################

##################################################
>Contig7432.348.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.72	MeanVal:	2.70845316666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-cau-uaggca---uaauggggcgguuauggg
            ++|+++|++++--|||+++++++-++++++++++
            ++-+++-++++-----+++++++-++++++++++
    REV:    gguguauauccaaaccguuacccagccaaugccc
	
	aaccgaaauccauaucaaaauggauuugguaacaaaauuuuacccauuaggcauaauggggcgguuauggguaaaaccgugggcaaauuuaacgggcaacgguuaggguguaaccgccccguaaccgacccauugccaaaccuauaugugga
	.(((.((((((((......)))))))))))............(((((((((..(((((((.((((((((((...((((((..((...........)).)))))).((......))..)))))))))).))))))).....)))).))).)).

##################################################

##################################################
>Contig7432.389.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.72	MeanVal:	2.70845316666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-cau-uaggca---uaauggggcgguuauggg
            ++|+++|++++--|||+++++++-++++++++++
            ++-+++-++++-----+++++++-++++++++++
    REV:    gguguauauccaaaccguuacccagccaaugccc
	
	acccauuaggcauaauggggcgguuauggguaaaaccgugggcaaauuuaacgggcaacgguuaggguguaaccgccccguaaccgacccauugccaaaccuauaugugga
	.(((((((((..(((((((.((((((((((...((((((..((...........)).)))))).((......))..)))))))))).))))))).....)))).))).)).

##################################################

##################################################
>Contig7457.684.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucc--cgacgagcuucgcgagu---uga-aacaaagguguggaggguc
            ++++||+++++++++++++-+++|||+++|+++---+++++-++---++
            ++++--+++++++++++++-+++---+++-+++---+++++-++--|++
    REV:    gaggauguuguucgaaguggucguucauucuuggagucgcgguuaa-ag
	
	acucccgacgagcuucgcgaguugaaacaaagguguggagggucauggaaauuggcgcugagguucuuacuugcuggugaagcuuguuguaggagggagaagugucaggcaauagcuggaccuggucauagcauugcugucacuucugca
	.(((((((((((((((((.(((((((((...(((((.((...((...))..)).)))))...))).)))...))).)))))))))))))..))))..(((((((.((.(((((.(((((((...))).))))))))))).)))))))...

##################################################

##################################################
>Contig7481.349.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	0.992686666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccagaggagaccauuaauaacuaugauuauaau
            +++++-----++++++----++++++++++++++
            +++++-||||++++++||||++++++++++++++
    REV:    uggucg----ugguag----ugauauugguguua
	
	aucaugacaucaugaacaaugaacagaguaugaguggugugacaaaugaccacaaugcgaauauguggcaggauuuggugccacuugagccagaggagaccauuaauaacuaugauuauaauaguuauugugguuauagugauggugcuggu
	.(((((....)))))............((((..(((((((.....)).))))).))))......((((((........))))))....(((((.....((((((....((((((((((((((....)))))))))))))))))))).)))))

##################################################

##################################################
>Contig7481.375.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	0.992686666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccagaggagaccauuaauaacuaugauuauaau
            +++++-----++++++----++++++++++++++
            +++++-||||++++++||||++++++++++++++
    REV:    uggucg----ugguag----ugauauugguguua
	
	aguaugaguggugugacaaaugaccacaaugcgaauauguggcaggauuuggugccacuugagccagaggagaccauuaauaacuaugauuauaauaguuauugugguuauagugauggugcuggu
	.((((..(((((((.....)).))))).))))......((((((........))))))....(((((.....((((((....((((((((((((((....)))))))))))))))))))).)))))

##################################################

##################################################
>Contig7481.379.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	0.992686666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccagaggagaccauuaauaacuaugauuauaau
            +++++-----++++++----++++++++++++++
            +++++-||||++++++||||++++++++++++++
    REV:    uggucg----ugguag----ugauauugguguua
	
	ugaguggugugacaaaugaccacaaugcgaauauguggcaggauuuggugccacuugagccagaggagaccauuaauaacuaugauuauaauaguuauugugguuauagugauggugcuggu
	.(((((((....((((((.(((((((....)).)))))))...))))..)))))))..(((((.....((((((....((((((((((((((....)))))))))))))))))))).)))))

##################################################

##################################################
>Contig7481.379.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	0.992686666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccagaggagaccauuaauaacuaugauuauaau
            +++++-----++++++----++++++++++++++
            +++++-||||++++++||||++++++++++++++
    REV:    uggucg----ugguag----ugauauugguguua
	
	ugaguggugugacaaaugaccacaaugcgaauauguggcaggauuuggugccacuugagccagaggagaccauuaauaacuaugauuauaauaguuauugugguuauagugauggugcuggu
	.(((((((....((((((.(((((.........)))))))...))))..)))))))..(((((.....((((((....((((((((((((((....)))))))))))))))))))).)))))

##################################################

##################################################
>Contig7481.413.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	0.992686666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccagaggagaccauuaauaacuaugauuauaau
            +++++-----++++++----++++++++++++++
            +++++-||||++++++||||++++++++++++++
    REV:    uggucg----ugguag----ugauauugguguua
	
	guggcaggauuuggugccacuugagccagaggagaccauuaauaacuaugauuauaauaguuauugugguuauagugauggugcuggu
	((((((........))))))....(((((.....((((((....((((((((((((((....)))))))))))))))))))).)))))

##################################################

##################################################
>Contig7481.422.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	0.992686666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccagaggagaccauuaauaacuaugauuauaau
            +++++-----++++++----++++++++++++++
            +++++-||||++++++||||++++++++++++++
    REV:    uggucg----ugguag----ugauauugguguua
	
	uuuggugccacuugagccagaggagaccauuaauaacuaugauuauaauaguuauugugguuauagugauggugcuggu
	...............(((((.....((((((....((((((((((((((....)))))))))))))))))))).)))))

##################################################

##################################################
>Contig7604.342.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	0.219787999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagacu-ucuccuagcgau--guucucuuccaagguuuccucugaugcc
            ++-+++-|++++++++-+++||+++---++++++--++++++++++++++
            ++|+++--++++++++|+++--+++---++++++||++++++++++++++
    REV:    ac-cugcuagaggauc-cugaucaacucgagguu--gaaggaggcugugg
	
	gaggccaaacggcucucgcucugagacuucuccuagcgauguucucuuccaagguuuccucugaugccaaucgucccuuugggaaugaguuccgagcugcucgaaaggugucggaggaaguuggagcucaacuaguccuaggagaucguccaa
	((((((....))).)))....((.(((.((((((((.((((((...((((((..((((((((((((((..(((((((...)))).)))....((((...))))...))))))))))))))))))))...)))..)))))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig7604.342.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	0.232790666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagacu-ucuccuagcgau--guucucuuccaagguuuccucugaugcc
            ++-+++-|++++++++-+++||+++---++++++--++++++++++--++
            ++|+++--++++++++|+++--+++---++++++||++++++++++--++
    REV:    ac-cugcuagaggauc-cugaucaacucgagguu--gaaggaggcugugg
	
	gaggccaaacggcucucgcucugagacuucuccuagcgauguucucuuccaagguuuccucugaugccaaucgucccuuugggaaugaguuccgagcugcucgaaaggugucggaggaaguuggagcucaacuaguccuaggagaucguccaa
	((((((....))).)))....((.(((.((((((((.((((((...((((((..((((((((((..((..(((((((...)))).)))....((((...))))...))..))))))))))))))))...)))..)))))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig7604.356.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	0.444729999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgcucugagacu-ucuccuagcgau--guucucuuccaagguuuccucugaugcc
            +++---++-+++-|++++++++-+++||+++---++++++--++++++++++++++
            +++--|++|+++--++++++++|+++--+++---++++++||++++++++++++++
    REV:    agcua-ac-cugcuagaggauc-cugaucaacucgagguu--gaaggaggcugugg
	
	cucgcucugagacuucuccuagcgauguucucuuccaagguuuccucugaugccaaucgucccuuugggaaugaguuccgagcugcucgaaaggugucggaggaaguuggagcucaacuaguccuaggagaucguccaaucgaa
	.(((...((.(((.((((((((.((((((...((((((..((((((((((((((..(((((((...)))).)))....((((...))))...))))))))))))))))))))...)))..)))))))))))..)))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig7604.356.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	0.470112499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgcucugagacu-ucuccuagcgau--guucucuuccaagguuuccucugaugcc
            +++---++-+++-|++++++++-+++||+++---++++++--++++++++++--++
            +++--|++|+++--++++++++|+++--+++---++++++||++++++++++--++
    REV:    agcua-ac-cugcuagaggauc-cugaucaacucgagguu--gaaggaggcugugg
	
	cucgcucugagacuucuccuagcgauguucucuuccaagguuuccucugaugccaaucgucccuuugggaaugaguuccgagcugcucgaaaggugucggaggaaguuggagcucaacuaguccuaggagaucguccaaucgaa
	.(((...((.(((.((((((((.((((((...((((((..((((((((((..((..(((((((...)))).)))....((((...))))...))..))))))))))))))))...)))..)))))))))))..)))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig7604.362.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	0.219787999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagacu-ucuccuagcgau--guucucuuccaagguuuccucugaugcc
            ++-+++-|++++++++-+++||+++---++++++--++++++++++++++
            ++|+++--++++++++|+++--+++---++++++||++++++++++++++
    REV:    ac-cugcuagaggauc-cugaucaacucgagguu--gaaggaggcugugg
	
	cugagacuucuccuagcgauguucucuuccaagguuuccucugaugccaaucgucccuuugggaaugaguuccgagcugcucgaaaggugucggaggaaguuggagcucaacuaguccuaggagaucguccaa
	.((.(((.((((((((.((((((...((((((..((((((((((((((..(((((((...)))).)))....((((...))))...))))))))))))))))))))...)))..)))))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig7604.362.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	0.232790666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagacu-ucuccuagcgau--guucucuuccaagguuuccucugaugcc
            ++-+++-|++++++++-+++||+++---++++++--++++++++++--++
            ++|+++--++++++++|+++--+++---++++++||++++++++++--++
    REV:    ac-cugcuagaggauc-cugaucaacucgagguu--gaaggaggcugugg
	
	cugagacuucuccuagcgauguucucuuccaagguuuccucugaugccaaucgucccuuugggaaugaguuccgagcugcucgaaaggugucggaggaaguuggagcucaacuaguccuaggagaucguccaa
	.((.(((.((((((((.((((((...((((((..((((((((((..((..(((((((...)))).)))....((((...))))...))..))))))))))))))))...)))..)))))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig7604.369.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.186146666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuccuagcgau--guucucuuccaagguuuccucugaugcc
            ++++++++-+++||+++---++++++--++++++++++++++
            ++++++++|+++--+++---++++++||++++++++++++++
    REV:    agaggauc-cugaucaacucgagguu--gaaggaggcugugg
	
	uucuccuagcgauguucucuuccaagguuuccucugaugccaaucgucccuuugggaaugaguuccgagcugcucgaaaggugucggaggaaguuggagcucaacuaguccuaggagaucguccaaucgaa
	.((((((((.((((((...((((((..((((((((((((((..(((((((...)))).)))....((((...))))...))))))))))))))))))))...)))..)))))))))))(((......))).

##################################################

##################################################
>Contig7604.369.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	0.201357333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuccuagcgau--guucucuuccaagguuuccucugaugcc
            ++++++++-+++||+++---++++++--++++++++++--++
            ++++++++|+++--+++---++++++||++++++++++--++
    REV:    agaggauc-cugaucaacucgagguu--gaaggaggcugugg
	
	uucuccuagcgauguucucuuccaagguuuccucugaugccaaucgucccuuugggaaugaguuccgagcugcucgaaaggugucggaggaaguuggagcucaacuaguccuaggagaucguccaaucgaa
	.((((((((.((((((...((((((..((((((((((..((..(((((((...)))).)))....((((...))))...))..))))))))))))))))...)))..)))))))))))(((......))).

##################################################

##################################################
>Contig7636.807.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.45	MeanVal:	2.6342195	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacgagcguuugagcug--caaaugcaggccc
            ++++----++++++++-||+++++----++++
            ++++---|++++++++---+++++--||++++
    REV:    cugcgua-aagcucgagaaguuuaaa--uggg
	
	agacgagcguuugagcugcaaaugcaggcccugagggguaaauuugaagagcucgaaaugcguca
	.((((....((((((((.(((((....((((....))))..)))))...))))))))...)))).

##################################################

##################################################
>Contig7659.725.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-0.571149500000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucugggucgacuucgucggc--accgucgauugcgagaucgacuucc
            ++--++++--++++-++++-||+++++---+++-++--+++++++++
            ++--++++--++++-++++---+++++--|+++|++--+++++++++
    REV:    agguucggaggagggagccuuauggcgag-agc-cuagagcugaggg
	
	aucugggucgacuucgucggcaccgucgauugcgagaucgacuuccggaugggagucgagauccgagagcgguauuccgagggaggaggcuuggaggugagucuguuuggaagucgggaugccgauuauguccuugagcuuacccugcuggaggagaucggcgauucgguugacugcaugcuuggcgguagagccgguuccgaggccgacgaccauucccgauuggacgaauucgacggccuuguaggcggcgauuuucuugagcu
	.((..((((..((((.((((.(((((...(((.((..(((((((((....)))))))))..)))))..)))))...)))).))))..))))..))((((((.((....(((.(((((....)))))....)))...))))))))..(((.((((((((((.((..((((((.(((((.......)))))..))))))...((((((((.(((....(((.....))).....))).))))))))....)).)))))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig7659.725.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-0.571149500000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucugggucgacuucgucggc--accgucgauugcgagaucgacuucc
            ++--++++--++++-++++-||+++++---+++-++--+++++++++
            ++--++++--++++-++++---+++++--|+++|++--+++++++++
    REV:    agguucggaggagggagccuuauggcgag-agc-cuagagcugaggg
	
	aucugggucgacuucgucggcaccgucgauugcgagaucgacuuccggaugggagucgagauccgagagcgguauuccgagggaggaggcuuggaggugagucuguuuggaagucgggaugccgauuauguccuugagcuuacccugcuggaggagaucggcgauucgguugacugcaugcuuggcgguagagccgguuccgaggccgacgaccauucccgauuggacgaauucgacggccuuguaggcggcgauuuucuugagcu
	.((..((((..((((.((((.(((((...(((.((..(((((((((....)))))))))..)))))..)))))...)))).))))..))))..))((((((.((....(((.(((((....)))))....)))...))))))))..(((.((((((((((.((..((((((.(((((.......)))))..))))))...((((((((.(((..((((((....))..))))))).))))))))....)).)))))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig7659.725.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-0.571149500000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucugggucgacuucgucggc--accgucgauugcgagaucgacuucc
            ++--++++--++++-++++-||+++++---+++-++--+++++++++
            ++--++++--++++-++++---+++++--|+++|++--+++++++++
    REV:    agguucggaggagggagccuuauggcgag-agc-cuagagcugaggg
	
	aucugggucgacuucgucggcaccgucgauugcgagaucgacuuccggaugggagucgagauccgagagcgguauuccgagggaggaggcuuggaggugagucuguuuggaagucgggaugccgauuauguccuugagcuuacccugcuggaggagaucggcgauucgguugacugcaugcuuggcgguagagccgguuccgaggccgacgaccauucccgauuggacgaauucgacggccuuguaggcggcgauuuucuugagcu
	.((..((((..((((.((((.(((((...(((.((..(((((((((....)))))))))..)))))..)))))...)))).))))..))))..))(((((((......(((.(((((....)))))....)))....)))))))..(((.((((((((((.((..((((((.(((((.......)))))..))))))...((((((((.(((....(((.....))).....))).))))))))....)).)))))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig7675.541.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	-5.15905833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gc-aguaguugauc-cc-------uugggaagaac
            ++|+++++++++++|++|||||||+++++++++++
            ++-+++++++++++-++-------+++++++++++
    REV:    uguucaucaauuaguggucaaagaaguccuucuug
	
	agcaguaguugaucccuugggaagaacacuauugccauccaguguaaugucgucggaugaagauccgagcuuggaauacgagcugacagcgcuucgagaagcgauggauucggguuuuacuuaucuucuggcucauggagacgugagggcgaaaaaggagucguucuuccugaagaaacuggugauuaacuacuugua
	.((((((((((((((((((((((((((.(((((((..((.(((((..((((.((((((....))))))(((((.....))))).)))))))))..))...)))))))...........((((...(((...((((((....))))))...)))....)))).))))))))))).......)).))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig7675.541.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	-1.85920066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gc-aguaguugauc-cc-------uugggaagaac-acua-----uugcc
            ++|+++++++++++|++|||||||+++++++++++|+++-|||||+++++
            ++-+++++++++++-++-------+++++++++++-+++------+++++
    REV:    uguucaucaauuaguggucaaagaaguccuucuugcugaggaaaaagcgg
	
	agcaguaguugaucccuugggaagaacacuauugccauccaguguaaugucgucggaugaagauccgagcuuggaauacgagcugacagcgcuucgagaagcgauggauucggguuuuacuuaucuucuggcucauggagacgugagggcgaaaaaggagucguucuuccugaagaaacuggugauuaacuacuugua
	.(((((((((((((((((((((((((((((.(((((..((((............(((((((((((((((((((.....)))))...((.(((((....))))).))...))))))))...)))))).))))((((((....)))))))))))......))).))))))))))).......)).))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig7724.1116.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.11	MeanVal:	1.94981266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuugggauaggggugagaguuu-gcgu---gggauca
            +++-++++-+++++++++-++--|++++|||+++++++
            +++-++++|+++++++++-++---++++---+++++++
    REV:    caaccucu-uucccauuuacauauugcgacuuccuagu
	
	cguuugggauaggggugagaguuugcgugggaucaagcuuuucagcaaaugaagcaaagauugcacuuucaaugauccuucagcguuauacauuuacccuuucuccaaca
	.(((.((((.(((((((((.((..(((((((((((.(((....)))...(((((((.....)))...)))).)))))))...))))...)).))))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig7724.1116.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.11	MeanVal:	1.94981266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuugggauaggggugagaguuu-gcgu---gggauca
            +++-++++-+++++++++-++--|++++|||+++++++
            +++-++++|+++++++++-++---++++---+++++++
    REV:    caaccucu-uucccauuuacauauugcgacuuccuagu
	
	cguuugggauaggggugagaguuugcgugggaucaagcuuuucagcaaaugaagcaaagauugcacuuucaaugauccuucagcguuauacauuuacccuuucuccaaca
	.(((.((((.(((((((((.((..(((((((((((.(((....))).......(((.....)))........)))))))...))))...)).))))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig7726.814.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	0.763237666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccagcaucuccaucuuaaauu---ggaggcggucgacggcgagauag
            +++---+++++-+++++--++|||+++--+++++++++++--+++++
            +++---+++++-+++++--++---+++--+++++++++++||+++++
    REV:    gguagaagaggaagagucggagucccuaagucgguugucg--cuguc
	
	accagcaucuccaucuuaaauuggaggcggucgacggcgagauagaagugacgcugucgcuguuggcugaaucccugaggcugagaaggagaagaugga
	.(((...(((((.(((((..(((((..(((((((((((..(((((........))))))))))))))))..)))...))..))))).)))))...))).

##################################################

##################################################
>Contig7733.475.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	5.151172	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccugaugcag---cuuccaugcaucuugagauugguaggcgcauuuucagaca--aaggcuugaa------acuggugaucgu-gauggag-acg
            +++---+++-|||++++++++------+++---++--++++++++--++++--||++++++++++||||||++++++--++--|++++---|+++
            +++---+++----++++++++----||+++---++--++++++++--++++----++++++++++------++++++-|++---++++----+++
    REV:    ggaauuugugagagaaggugccauu--uuccuuccuacugcguagggguuuuuuguucugaacuuuguaugugaucga-agacuuuacgagaugc
	
	agaaagcuuuggguauugacgauccugaugcagcuuccaugcaucuugagauugguaggcgcauuuucagacaaaggcuugaaacuggugaucgugauggagacgcaaaacaacguagagcauuucagaagcuaguguauguuucaagucuuguuuuuuggggaugcgucauccuuccuuuuaccguggaagagaguguuuaagguuacugauucacagguggaaauugcuauccgugauaaugcccaaagauuguacgcuuuca
	.(((((((((((((((((.....(((...(((.((((((((......(((...((..((((((((..((((..((((((((((((((((..((..((((...(((........)))....))))...)).))))))......))))))))))....))))..))))))))..))...)))....))))))))....)))...)))........((((.(((((......))))).)))))))))))))))........)))))).

##################################################

##################################################
>Contig7733.480.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	5.151172	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccugaugcag---cuuccaugcaucuugagauugguaggcgcauuuucagaca--aaggcuugaa------acuggugaucgu-gauggag-acg
            +++---+++-|||++++++++------+++---++--++++++++--++++--||++++++++++||||||++++++--++--|++++---|+++
            +++---+++----++++++++----||+++---++--++++++++--++++----++++++++++------++++++-|++---++++----+++
    REV:    ggaauuugugagagaaggugccauu--uuccuuccuacugcguagggguuuuuuguucugaacuuuguaugugaucga-agacuuuacgagaugc
	
	gcuuuggguauugacgauccugaugcagcuuccaugcaucuugagauugguaggcgcauuuucagacaaaggcuugaaacuggugaucgugauggagacgcaaaacaacguagagcauuucagaagcuaguguauguuucaagucuuguuuuuuggggaugcgucauccuuccuuuuaccguggaagagaguguuuaagguuacugauucacagguggaaauugcuauccgugauaaugcccaaaga
	.((((((((((((.....(((...(((.((((((((......(((...((..((((((((..((((..((((((((((((((((..((..((((...(((........)))....))))...)).))))))......))))))))))....))))..))))))))..))...)))....))))))))....)))...)))........((((.(((((......))))).)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7743.211.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.0610848333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagcgauuagucagugu----ggu-uauuggauagaccucaucauuucgaguuggaagacuggucaacugggucgagaagcgccgag
            +++++++++--+++++++||||+++|++++++-----+++++++-+++++-++++------++++++-+++++++-------++++++
            +++++++++--+++++++----+++-++++++-||||+++++++|+++++|++++-----|++++++-+++++++-||||||++++++
    REV:    cuucgcuagggagucacaaguuccauaugguug----ggaguag-agggc-cggcgguaa-gcuaguagacucgga------cggcuc
	
	gaagcgauuagucagugugguuauuggauagaccucaucauuucgaguuggaagacuggucaacugggucgagaagcgccgaguauagcucggcaggcucagaugaucgaauggcggccgggagaugaggguugguauaccuugaacacugagggaucgcuucgucaggcgggaucaaaagcagccgcaggugggauuauuaggaaagacagagguggcuuuguucgugcuucaaucauaaccuuggcagcuguucgauuacccgugcccaaaucgggggca
	(((((((((..((((((((((((((((.....(((((((.(((((.((((......((((((.(((((((.......((((((.....)))))).))))))).)))))).....)))))))))))))))).)))))).)))....)))))))..))))))))).....((((((((...(((.((((.((((..((((...(((...(((((((....)))))))....))).))))...)))))))).)))....)))..)))))((((.......)))).

##################################################

##################################################
>Contig7769.1000.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	4.70875416666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuucgcagcgug--uguucuugg-cuuguauaguuacaauuugucgaguuaaugguggcug
            ++++++++++++++||++++-++--|++++++-++++-++---++++---++----+++++++
            ++++++++++++++--++++-++---++++++|++++|++-||++++-||++--||+++++++
    REV:    agaaagugucguacuugcagcaaaaggaauau-ucaa-guc--acgga--gaga--uaccgac
	
	ucugcuacuaguagcagugguuguuuagaugguaaaaugaauuagucauuuagccucuucauccuuaucuuucgcagcguguguucuuggcuuguauaguuacaauuugucgaguuaaugguggcuggcaggcagccauagagaggcacugaacuuauaaggaaaacgacguucaugcugugaaagaaguuuucuauuuagaguucuccauucugau
	.((((((....)))))).((.((...(((.(((.((((((.....)))))).)))))).)).))...((((((((((((((((((.((..((((((.((((.((...((((...((....(((((((.....)))))))..)).)))).))))))))))))...)).))))..))))))))))))))..........(((((((.....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7769.1066.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	4.70875416666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuucgcagcgug--uguucuugg-cuuguauaguuacaauuugucgaguuaaugguggcug
            ++++++++++++++||++++-++--|++++++-++++-++---++++---++----+++++++
            ++++++++++++++--++++-++---++++++|++++|++-||++++-||++--||+++++++
    REV:    agaaagugucguacuugcagcaaaaggaauau-ucaa-guc--acgga--gaga--uaccgac
	
	aucuuucgcagcguguguucuuggcuuguauaguuacaauuugucgaguuaaugguggcuggcaggcagccauagagaggcacugaacuuauaaggaaaacgacguucaugcugugaaagaaguuuucuauuuagaguucuccauucugau
	.((((((((((((((((((.((..((((((.((((.((...((((...((....(((((((.....)))))))..)).)))).))))))))))))...)).))))..))))))))))))))..........(((((((.....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7769.905.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	4.70875416666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuucgcagcgug--uguucuugg-cuuguauaguuacaauuugucgaguuaaugguggcug
            ++++++++++++++||++++-++--|++++++-++++-++---++++---++----+++++++
            ++++++++++++++--++++-++---++++++|++++|++-||++++-||++--||+++++++
    REV:    agaaagugucguacuugcagcaaaaggaauau-ucaa-guc--acgga--gaga--uaccgac
	
	aagagugggaucgugacagugaucaaggaugccuugauuccaagcggaacugugaucugagugauggaggggccccaaagcaaaagcuacucacuucugcuacuaguagcagugguuguuuagaugguaaaaugaauuagucauuuagccucuucauccuuaucuuucgcagcguguguucuuggcuuguauaguuacaauuugucgaguuaaugguggcuggcaggcagccauagagaggcacugaacuuauaaggaaaacgacguucaugcugugaaagaaguuuucuauuuagaguucuccauucug
	.(((((((...(((......((((((((...))))))))....)))(((((.(((..((((.(((((((((((.(((.(((....)))....((..((((((....))))))..))........)))..((((((.....)))))).)))))))))))))))((((((((((((((((((.((..((((((.((((.((...((((...((....(((((((.....)))))))..)).)))).))))))))))))...)).))))..))))))))))))))..........))).))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7769.922.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	4.70875416666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuucgcagcgug--uguucuugg-cuuguauaguuacaauuugucgaguuaaugguggcug
            ++++++++++++++||++++-++--|++++++-++++-++---++++---++----+++++++
            ++++++++++++++--++++-++---++++++|++++|++-||++++-||++--||+++++++
    REV:    agaaagugucguacuugcagcaaaaggaauau-ucaa-guc--acgga--gaga--uaccgac
	
	agugaucaaggaugccuugauuccaagcggaacugugaucugagugauggaggggccccaaagcaaaagcuacucacuucugcuacuaguagcagugguuguuuagaugguaaaaugaauuagucauuuagccucuucauccuuaucuuucgcagcguguguucuuggcuuguauaguuacaauuugucgaguuaaugguggcuggcaggcagccauagagaggcacugaacuuauaaggaaaacgacguucaugcugugaaagaaguuuucuauuuagaguucucca
	...((((((((...))))))))......((((((.(((..((((.(((((((((((.(((.(((....)))....((..((((((....))))))..))........)))..((((((.....)))))).)))))))))))))))((((((((((((((((((.((..((((((.((((.((...((((...((....(((((((.....)))))))..)).)))).))))))))))))...)).))))..))))))))))))))..........))).))))))...

##################################################

##################################################
>Contig7769.929.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	4.70875416666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuucgcagcgug--uguucuugg-cuuguauaguuacaauuugucgaguuaaugguggcug
            ++++++++++++++||++++-++--|++++++-++++-++---++++---++----+++++++
            ++++++++++++++--++++-++---++++++|++++|++-||++++-||++--||+++++++
    REV:    agaaagugucguacuugcagcaaaaggaauau-ucaa-guc--acgga--gaga--uaccgac
	
	aaggaugccuugauuccaagcggaacugugaucugagugauggaggggccccaaagcaaaagcuacucacuucugcuacuaguagcagugguuguuuagaugguaaaaugaauuagucauuuagccucuucauccuuaucuuucgcagcguguguucuuggcuuguauaguuacaauuugucgaguuaaugguggcuggcaggcagccauagagaggcacugaacuuauaaggaaaacgacguucaugcugugaaagaaguuuucuauuuagaguucuccauucug
	.((((((.((((....)))).((((((.(((..((((.(((((((((((.(((.(((....)))....((..((((((....))))))..))........)))..((((((.....)))))).)))))))))))))))((((((((((((((((((.((..((((((.((((.((...((((...((....(((((((.....)))))))..)).)))).))))))))))))...)).))))..))))))))))))))..........))).)))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig7769.935.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	4.70875416666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuucgcagcgug--uguucuugg-cuuguauaguuacaauuugucgaguuaaugguggcug
            ++++++++++++++||++++-++--|++++++-++++-++---++++---++----+++++++
            ++++++++++++++--++++-++---++++++|++++|++-||++++-||++--||+++++++
    REV:    agaaagugucguacuugcagcaaaaggaauau-ucaa-guc--acgga--gaga--uaccgac
	
	gccuugauuccaagcggaacugugaucugagugauggaggggccccaaagcaaaagcuacucacuucugcuacuaguagcagugguuguuuagaugguaaaaugaauuagucauuuagccucuucauccuuaucuuucgcagcguguguucuuggcuuguauaguuacaauuugucgaguuaaugguggcuggcaggcagccauagagaggcacugaacuuauaaggaaaacgacguucaugcugugaaagaaguuuucuauuuagaguucu
	((.(((....))))).(((((.(((..((((.(((((((((((.(((.(((....)))....((..((((((....))))))..))........)))..((((((.....)))))).)))))))))))))))((((((((((((((((((.((..((((((.((((.((...((((...((....(((((((.....)))))))..)).)))).))))))))))))...)).))))..))))))))))))))..........))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig7769.947.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	4.70875416666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuucgcagcgug--uguucuugg-cuuguauaguuacaauuugucgaguuaaugguggcug
            ++++++++++++++||++++-++--|++++++-++++-++---++++---++----+++++++
            ++++++++++++++--++++-++---++++++|++++|++-||++++-||++--||+++++++
    REV:    agaaagugucguacuugcagcaaaaggaauau-ucaa-guc--acgga--gaga--uaccgac
	
	agcggaacugugaucugagugauggaggggccccaaagcaaaagcuacucacuucugcuacuaguagcagugguuguuuagaugguaaaaugaauuagucauuuagccucuucauccuuaucuuucgcagcguguguucuuggcuuguauaguuacaauuugucgaguuaaugguggcuggcaggcagccauagagaggcacugaacuuauaaggaaaacgacguucaugcugugaaagaaguuuucuauuuagaguucucca
	...((((((.(((..((((.(((((((((((.(((.(((....)))....((..((((((....))))))..))........)))..((((((.....)))))).)))))))))))))))((((((((((((((((((.((..((((((.((((.((...((((...((....(((((((.....)))))))..)).)))).))))))))))))...)).))))..))))))))))))))..........))).))))))...

##################################################

##################################################
>Contig7769.961.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	4.70875416666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuucgcagcgug--uguucuugg-cuuguauaguuacaauuugucgaguuaaugguggcug
            ++++++++++++++||++++-++--|++++++-++++-++---++++---++----+++++++
            ++++++++++++++--++++-++---++++++|++++|++-||++++-||++--||+++++++
    REV:    agaaagugucguacuugcagcaaaaggaauau-ucaa-guc--acgga--gaga--uaccgac
	
	cugagugauggaggggccccaaagcaaaagcuacucacuucugcuacuaguagcagugguuguuuagaugguaaaaugaauuagucauuuagccucuucauccuuaucuuucgcagcguguguucuuggcuuguauaguuacaauuugucgaguuaaugguggcuggcaggcagccauagagaggcacugaacuuauaaggaaaacgacguucaugcugugaaagaaguuuucuauuuagaguucuccauucugau
	.((((.(((((((((((.(((.(((....)))....((..((((((....))))))..))........)))..((((((.....)))))).)))))))))))))))((((((((((((((((((.((..((((((.((((.((...((((...((....(((((((.....)))))))..)).)))).))))))))))))...)).))))..))))))))))))))..........(((((((.....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7769.967.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	4.70875416666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuucgcagcgug--uguucuugg-cuuguauaguuacaauuugucgaguuaaugguggcug
            ++++++++++++++||++++-++--|++++++-++++-++---++++---++----+++++++
            ++++++++++++++--++++-++---++++++|++++|++-||++++-||++--||+++++++
    REV:    agaaagugucguacuugcagcaaaaggaauau-ucaa-guc--acgga--gaga--uaccgac
	
	gauggaggggccccaaagcaaaagcuacucacuucugcuacuaguagcagugguuguuuagaugguaaaaugaauuagucauuuagccucuucauccuuaucuuucgcagcguguguucuuggcuuguauaguuacaauuugucgaguuaaugguggcuggcaggcagccauagagaggcacugaacuuauaaggaaaacgacguucaugcugugaaagaaguuuucuauuuagaguucuccauucugau
	(((((((((((.(((.(((....)))....((..((((((....))))))..))........)))..((((((.....)))))).)))))))))))....((((((((((((((((((.((..((((((.((((.((...((((...((....(((((((.....)))))))..)).)))).))))))))))))...)).))))..))))))))))))))..........(((((((.....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7801.370.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-1.22718666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcccauggcugggaugagggaagggccuaau-------gggccucaucau
            ++++++++---++++---++++++++++++--|||||||+++++-++++++
            ++++++++|||++++|||++++++++++++---------+++++|++++++
    REV:    ccggguac---uccu---ccuuuuuuggguccuccuccuccugg-guagua
	
	agcgggcugggucggcccauggcugggaugagggaagggccuaaugggccucaucauaagaugauggguccuccuccuccuggguuuuuuccuccucaugggccuccucagaugcagaagcccagccagca
	.((.((((((((.((((((((...((((...((((((((((((..(((((.((((((...))))))))))).........))))))))))))))))))))))))...((.......)).)))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig7801.370.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-1.13070666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcccauggcugggaugagggaagggccuaau-------gggccucaucau
            ++++++++---++++---+++++--+++++--|||||||+++++-++++++
            ++++++++|||++++|||+++++--+++++---------+++++|++++++
    REV:    ccggguac---uccu---ccuuuuuuggguccuccuccuccugg-guagua
	
	agcgggcugggucggcccauggcugggaugagggaagggccuaaugggccucaucauaagaugauggguccuccuccuccuggguuuuuuccuccucaugggccuccucagaugcagaagcccagccagca
	.((.((((((((.((((((((...((((...(((((..(((((..(((((.((((((...))))))))))).........)))))..)))))))))))))))))...((.......)).)))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig7801.374.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-1.22718666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcccauggcugggaugagggaagggccuaau-------gggccucaucau
            ++++++++---++++---++++++++++++--|||||||+++++-++++++
            ++++++++|||++++|||++++++++++++---------+++++|++++++
    REV:    ccggguac---uccu---ccuuuuuuggguccuccuccuccugg-guagua
	
	ggcugggucggcccauggcugggaugagggaagggccuaaugggccucaucauaagaugauggguccuccuccuccuggguuuuuuccuccucaugggccuccucagaugcagaagcccagcca
	((((((((.((((((((...((((...((((((((((((..(((((.((((((...))))))))))).........))))))))))))))))))))))))...((.......)).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7801.374.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-1.13070666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcccauggcugggaugagggaagggccuaau-------gggccucaucau
            ++++++++---++++---+++++--+++++--|||||||+++++-++++++
            ++++++++|||++++|||+++++--+++++---------+++++|++++++
    REV:    ccggguac---uccu---ccuuuuuuggguccuccuccuccugg-guagua
	
	ggcugggucggcccauggcugggaugagggaagggccuaaugggccucaucauaagaugauggguccuccuccuccuggguuuuuuccuccucaugggccuccucagaugcagaagcccagcca
	((((((((.((((((((...((((...(((((..(((((..(((((.((((((...))))))))))).........)))))..)))))))))))))))))...((.......)).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig783.1112.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	-1.55015466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauauccagggggu-guucccccccgggg
            +++----++++++++-|++-+++++-+++++
            +++--||++++++++--++-+++++-+++++
    REV:    cuugu--gguccccccccgcgggggugcccc
	
	gcucccacaaaaaaucccaccccucucaagucacaaaggguggggaaaaccccgcgaagggcacauaaaagaaauauccaggggguguucccccccggggaaaaccccccccgugggggcgccccccccugguguuccaacccaccgggugcgccccuaacggggagaaaaaaugggggcg
	(((((((.......((((((((...............))))))))....(((((....((((........(((....((((((((.((.(((((.(((((........))))).))))).))..))))))))..)))..((((...))))..))))....)))))........))))))).

##################################################

##################################################
>Contig783.1140.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	-1.55015466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauauccagggggu-guucccccccgggg
            +++----++++++++-|++-+++++-+++++
            +++--||++++++++--++-+++++-+++++
    REV:    cuugu--gguccccccccgcgggggugcccc
	
	agucacaaaggguggggaaaaccccgcgaagggcacauaaaagaaauauccaggggguguucccccccggggaaaaccccccccgugggggcgccccccccugguguucca
	.(((.......((((((....))))))....)))........(((....((((((((.((.(((((.(((((........))))).))))).))..))))))))..)))..

##################################################

##################################################
>Contig783.1150.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	-1.55015466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauauccagggggu-guucccccccgggg
            +++----++++++++-|++-+++++-+++++
            +++--||++++++++--++-+++++-+++++
    REV:    cuugu--gguccccccccgcgggggugcccc
	
	gguggggaaaaccccgcgaagggcacauaaaagaaauauccaggggguguucccccccggggaaaaccccccccgugggggcgccccccccugguguuccaacccaccgggugcgccccuaacggggagaaaaaaugggggcgc
	((((((......(((.....))).........(((....((((((((.((.(((((.(((((........))))).))))).))..))))))))..)))...))))))....(((((((((..............)))))))))

##################################################

##################################################
>Contig783.1151.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-0.536837	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcacauaaaagaaauauccagggggu-guucccccccgggg
            +++-+++------------++++++++-|++-+++++-+++++
            +++|+++||||||||||||++++++++--++-+++++-+++++
    REV:    ccu-ugu------------gguccccccccgcgggggugcccc
	
	guggggaaaaccccgcgaagggcacauaaaagaaauauccaggggguguucccccccggggaaaaccccccccgugggggcgccccccccugguguucca
	((((((....))))))...(((.(((............((((((((.((.(((((.(((((........))))).))))).))..)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig783.1153.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-0.536837	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcacauaaaagaaauauccagggggu-guucccccccgggg
            +++-+++------------++++++++-|++-+++++-+++++
            +++|+++||||||||||||++++++++--++-+++++-+++++
    REV:    ccu-ugu------------gguccccccccgcgggggugcccc
	
	ggggaaaaccccgcgaagggcacauaaaagaaauauccaggggguguucccccccggggaaaaccccccccgugggggcgccccccccugguguucca
	((((....)))).....(((.(((............((((((((.((.(((((.(((((........))))).))))).))..)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig783.1161.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	-1.55015466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauauccagggggu-guucccccccgggg
            +++----++++++++-|++-+++++-+++++
            +++--||++++++++--++-+++++-+++++
    REV:    cuugu--gguccccccccgcgggggugcccc
	
	ccccgcgaagggcacauaaaagaaauauccaggggguguucccccccggggaaaaccccccccgugggggcgccccccccugguguucca
	.(((.....))).........(((....((((((((.((.(((((.(((((........))))).))))).))..))))))))..)))..

##################################################

##################################################
>Contig783.1164.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	-1.55015466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauauccagggggu-guucccccccgggg
            +++----++++++++-|++-+++++-+++++
            +++--||++++++++--++-+++++-+++++
    REV:    cuugu--gguccccccccgcgggggugcccc
	
	cgcgaagggcacauaaaagaaauauccaggggguguucccccccggggaaaaccccccccgugggggcgccccccccugguguucca
	.((.....))........(((....((((((((.((.(((((.(((((........))))).))))).))..))))))))..)))..

##################################################

##################################################
>Contig783.1169.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-0.536837	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcacauaaaagaaauauccagggggu-guucccccccgggg
            +++-+++------------++++++++-|++-+++++-+++++
            +++|+++||||||||||||++++++++--++-+++++-+++++
    REV:    ccu-ugu------------gguccccccccgcgggggugcccc
	
	agggcacauaaaagaaauauccaggggguguucccccccggggaaaaccccccccgugggggcgccccccccugguguucca
	.(((.(((............((((((((.((.(((((.(((((........))))).))))).))..)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig783.1181.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	-1.55015466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaauauccagggggu-guucccccccgggg
            +++----++++++++-|++-+++++-+++++
            +++--||++++++++--++-+++++-+++++
    REV:    cuugu--gguccccccccgcgggggugcccc
	
	agaaauauccaggggguguucccccccggggaaaaccccccccgugggggcgccccccccugguguucca
	.(((....((((((((.((.(((((.(((((........))))).))))).))..))))))))..)))..

##################################################

##################################################
>Contig783.1215.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.07	MeanVal:	-0.956685	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccc---------ccccg-ugggggcgccccccccuggug
            ++++|||||||||+++++|+++++++++-----+++++++
            ++++---------+++++-+++++++++-||||+++++++
    REV:    gggguaaaaaagaggggcaauccccgcgu----gggccac
	
	accccccccgugggggcgccccccccugguguuccaacccaccgggugcgccccuaacggggagaaaaaauggggg
	.((((((((((((((((((.....(((((((........))))))).))))))))).))))).........)))).

##################################################

##################################################
>Contig7832.895.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	0.392157166666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agca-gauucuuugacgggugacagguuggg
            ++++|++++++++-++++---++++++++++
            ++++-++++++++|++++|||++++++++++
    REV:    ucguacugggaaa-ugcc---uguucaacuu
	
	auggagguuuaucagccugaugcuguuguucuccaauguggagcagauucuuugacgggugacagguuggguugcuucaacuuguccguaaagggucaugcug
	.((((((.....((((.....))))....))))))......((((((((((((.((((...((((((((((....)))))))))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig7832.935.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	0.392157166666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agca-gauucuuugacgggugacagguuggg
            ++++|++++++++-++++---++++++++++
            ++++-++++++++|++++|||++++++++++
    REV:    ucguacugggaaa-ugcc---uguucaacuu
	
	gagcagauucuuugacgggugacagguuggguugcuucaacuuguccguaaagggucaugcug
	.((((((((((((.((((...((((((((((....)))))))))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig7908.328.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	1.95579766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggguugucgaguuucu--accaggggaaaucccagucuuucacaucuc
            +++++-----++++++++||++++++-----+++-++--+++++++-+++
            +++++|||||++++++++--++++++---||+++-++--+++++++|+++
    REV:    cuucc-----uucaaagaaguggucuaga--agguucgagaagugu-gag
	
	gauuucuuuuggaaucuuaucuuauauggguuuguuugguaauuauuuaucaggagaggguugucgaguuucuaccaggggaaaucccagucuuucacaucucuggggagugugaagagcuuggaagaucuggugaagaaacuuccuucaaggaggaagguuaugcagaaguc
	(((((((.....((((((.((((...........((((((((....)))))))).(((((.....((((((((((((((.....(((.((..(((((((.(((....))))))))))..)).)))...))))))..))))))))))))).))))..))))))....)))))))

##################################################

##################################################
>Contig7908.332.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	1.95579766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggguugucgaguuucu--accaggggaaaucccagucuuucacaucuc
            +++++-----++++++++||++++++-----+++-++--+++++++-+++
            +++++|||||++++++++--++++++---||+++-++--+++++++|+++
    REV:    cuucc-----uucaaagaaguggucuaga--agguucgagaagugu-gag
	
	ucuuuuggaaucuuaucuuauauggguuuguuugguaauuauuuaucaggagaggguugucgaguuucuaccaggggaaaucccagucuuucacaucucuggggagugugaagagcuuggaagaucuggugaagaaacuuccuucaaggaggaagguuaugcagaagu
	.((((((.((((((.((((...........((((((((....)))))))).(((((.....((((((((((((((.....(((.((..(((((((.(((....))))))))))..)).)))...))))))..))))))))))))).))))..))))))...)))))).

##################################################

##################################################
>Contig7908.339.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	1.95579766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggguugucgaguuucu--accaggggaaaucccagucuuucacaucuc
            +++++-----++++++++||++++++-----+++-++--+++++++-+++
            +++++|||||++++++++--++++++---||+++-++--+++++++|+++
    REV:    cuucc-----uucaaagaaguggucuaga--agguucgagaagugu-gag
	
	gaaucuuaucuuauauggguuuguuugguaauuauuuaucaggagaggguugucgaguuucuaccaggggaaaucccagucuuucacaucucuggggagugugaagagcuuggaagaucuggugaagaaacuuccuucaaggaggaagguua
	.((((((.((((...........((((((((....)))))))).(((((.....((((((((((((((.....(((.((..(((((((.(((....))))))))))..)).)))...))))))..))))))))))))).))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig7908.447.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.734825	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugugggu-------uuggaaagagggagacaguguua--ugguccua-agccc
            +++++--+++|||||||+++++--+++++++++++--++-||+++--++-|+++++
            +++++--+++-------+++++-|+++++++++++--++---+++--++--+++++
    REV:    agcauguccacaagauggaucuc-uucucuuuguccuaggagaccuugaacuuggg
	
	cuuggaagaucuggugaagaaacuuccuucaaggaggaagguuaugcagaaguccaaauguaaaagcuuuuguguggguuuggaaagagggagacaguguuaugguccuaagcccgccauuucaaagagggguucaaguuccagaggauccuguuucucuucucuagguagaacaccuguacgagcagcuacuugcuucgaguaaaaaaucgaaucaagcuagcuaagcacagcuuugauuucauuuguuuugaugaugauaucaccaucaucguguaaaaguaaaacgacgagugagu
	.(((((...((((((((.....(((((((....))))))).)))).))))..))))).....((((((.(((((..((((((((..(((((((((((..((.(((..((.(((((..............)))))..))..)))...))..))))))))))).))))).......)))..)))))(((((((((((.(((((........))))).)))).)))))..))..))))))...((((((((((.((((((((.......))))))))..............)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7908.468.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.734825	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugugugggu-------uuggaaagagggagacaguguua--ugguccua-agccc
            +++++--+++|||||||+++++--+++++++++++--++-||+++--++-|+++++
            +++++--+++-------+++++-|+++++++++++--++---+++--++--+++++
    REV:    agcauguccacaagauggaucuc-uucucuuuguccuaggagaccuugaacuuggg
	
	acuuccuucaaggaggaagguuaugcagaaguccaaauguaaaagcuuuuguguggguuuggaaagagggagacaguguuaugguccuaagcccgccauuucaaagagggguucaaguuccagaggauccuguuucucuucucuagguagaacaccuguacgagcagcuacuugcuucgaguaaaaaaucgaaucaagcuagcuaagcacagcuuugauuucauuuguuuugaugaugauaucaccaucaucguguaaaaguaaaacgacgagugaguugua
	.(((((((....)))))))....((((......((((((..((((((.(((((..((((((((..(((((((((((..((.(((..((.(((((..............)))))..))..)))...))..))))))))))).))))).......)))..)))))(((((((((((.(((((........))))).)))).)))))..))..)))))).....))))))....(((((((.......))))))).))))........(((((......))))).

##################################################

##################################################
>Contig7940.646.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	1.1134575	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cag-uagcagcaacugaaa----gggguuuaggaaauccg-gaaucaguc
            +++|++++++++-++++--||||++++----+++++++--|+++++++++
            +++-++++++++-++++------++++||||+++++++---+++++++++
    REV:    gucuaucgucguggacuaaaacguccu----ucuuuagucauuuggucag
	
	acaguagcagcaacugaaagggguuuaggaaauccggaaucagucuuugaucauuuuguagaucguuuagggaauuuuuagugcugucgucucugaggcguugacugguuuacugauuucuuccugcaaaaucaggugcugcuaucugg
	.(((((((((((.((((..((((....(((((((..(((((((((...((((........)))).((((((((.....((....))...)))))))).....)))))))))...)))))))))))......)))).)))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig7942.496.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	0.660903333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuucauguuuguuagguugcugugaagugcuaggu
            ++++++++++--++-+++++--++--++++++++++
            ++++++++++--++-+++++-|++-|++++++++++
    REV:    uaagguauagguaagucaauu-cgg-uuaugguccg
	
	ccgugccacugcagcuugauugcacagggucuguuagcucuaacuucuuaucuacuaauuucauguuuguuagguugcugugaagugcuaggucgcugagccugguauuggcuuaacugaauggauauggaaucuguuaucgaacuguauuuuugguaugu
	.(((((((.(((((.(((((.(((.(((((......)))))................((((((((((..((.(((((..((..((((((((((......)))))))))).)).))))).))..)))))))))).))).))))).)))))....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7968.674.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-0.8203455	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcgaggcuugcucgaggguggcugc-------caacccg
            +++++++++-++++-++-++-++++++|||||||+++++++
            +++++++++-++++|++-++|++++++-------+++++++
    REV:    uacgcuuuguacga-cugcc-ucgacgugucugcguugggu
	
	guugagaguucagaaggagguucucaacggcgcgguccuggagcaagccuaugucguagaguauguccagcaggaucacaugugcgaggcuugcucgaggguggcugccaacccggaucaguggguugcgucugugcagcuccgucagcauguuucgcaucgaaggacuuucuucuacuuggagcaguugauucugaagcacgaugcugcuucucgugcuaucagaucaag
	(((..((((..((((((((((((((........(((((((..(((.((((((...)))).)).)))....)))))))....(((((((((.((((.((.((.(((((((((((((......))))))).......)))))))).)))))).))))))))).)).))))))))))))))))..)))..((((.((((((((((((.........))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7968.678.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-0.8203455	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcgaggcuugcucgaggguggcugc-------caacccg
            +++++++++-++++-++-++-++++++|||||||+++++++
            +++++++++-++++|++-++|++++++-------+++++++
    REV:    uacgcuuuguacga-cugcc-ucgacgugucugcguugggu
	
	agaguucagaaggagguucucaacggcgcgguccuggagcaagccuaugucguagaguauguccagcaggaucacaugugcgaggcuugcucgaggguggcugccaacccggaucaguggguugcgucugugcagcuccgucagcauguuucgcaucgaaggacuuucuucuacuuggagcaguugauucugaagcacgaugcugcuucucgugcuaucagaucaagca
	.((((..((((((((((((((........(((((((..(((.((((((...)))).)).)))....)))))))....(((((((((.((((.((.((.(((((((((((((......))))))).......)))))))).)))))).))))))))).)).))))))))))))))))...((..((((.((((((((((((.........))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7968.754.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-0.8203455	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugcgaggcuugcucgaggguggcugc-------caacccg
            +++++++++-++++-++-++-++++++|||||||+++++++
            +++++++++-++++|++-++|++++++-------+++++++
    REV:    uacgcuuuguacga-cugcc-ucgacgugucugcguugggu
	
	ugugcgaggcuugcucgaggguggcugccaacccggaucaguggguugcgucugugcagcuccgucagcauguuucgcaucgaaggacuuucuucuacuuggagcaguugauucugaagcacgaugcugcuucucgugcuaucagaucaagca
	.(((((((((.((((.((.((.(((((((((((((......))))))).......)))))))).)))))).))))))))).(((((....)))))........((..((((.((((((((((((.........))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig7995.1287.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.2187575	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacuga--acuuuggggucuagguuauacacu
            ++++++||+++-++++++++++------++++
            ++++++--+++-++++++++++-----|++++
    REV:    cugauuacugauaccucgggucgucac-gugg
	
	cccaucuugaacuacgacugaacuuuggggucuagguuauacacuguuuugggugcacugcugggcuccauagucauuagucaucagaucucauuguuuuguguuaaucaaacgauguuuuagauggc
	.((((((.((((...(((((((((.((((((((((......((((......)))).....)))))))))).)))..))))))..........(((((((.((....)).))))))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig800.779.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-0.706862	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcuggccuggggcgguugggu--ggc--------gggg
            +++++++++++++---+++---||+++||||||||++++
            +++++++++++++---+++-----+++--------++++
    REV:    gcggccgggccucuaaaacauaauccggaggaaaacccc
	
	uccccgcguuccuccuccaugauucgcuggccuggggcgguuggguggcggggaggaaaggccccaaaaggaggccuaauacaaaaucuccgggccggcguuuuuucccccggaagggggggaaaaggguuuuccccccaaacacgggggaaaacccggaagaaaaaauugggaaaaaaaggcccaaaaaagggcaagaacccaaaaaagggccgguggugg
	.((((((.(((((...........(((((((((((((...(((...(((((((........))))........))).....)))...))))))))))))).(((..(((((....)))))..))).((((((((((((.......)))))))))))).............))))).....(((((......(((......)))......))))).)))).))

##################################################

##################################################
>Contig800.779.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-0.706862	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcuggccuggggcgguugggu--ggc--------gggg
            +++++++++++++---+++---||+++||||||||++++
            +++++++++++++---+++-----+++--------++++
    REV:    gcggccgggccucuaaaacauaauccggaggaaaacccc
	
	uccccgcguuccuccuccaugauucgcuggccuggggcgguuggguggcggggaggaaaggccccaaaaggaggccuaauacaaaaucuccgggccggcguuuuuucccccggaagggggggaaaaggguuuuccccccaaacacgggggaaaacccggaagaaaaaauugggaaaaaaaggcccaaaaaagggcaagaacccaaaaaagggccgguggugg
	.((((((.((((((.(((......(((((((((((((...(((...(((((((........))))........))).....)))...))))))))))))).(((..(((((....)))))..))).((((((((((((.......))))))))))))))).))........)))).....(((((......(((......)))......))))).)))).))

##################################################

##################################################
>Contig800.791.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-0.706862	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcuggccuggggcgguugggu--ggc--------gggg
            +++++++++++++---+++---||+++||||||||++++
            +++++++++++++---+++-----+++--------++++
    REV:    gcggccgggccucuaaaacauaauccggaggaaaacccc
	
	uccuccaugauucgcuggccuggggcgguuggguggcggggaggaaaggccccaaaaggaggccuaauacaaaaucuccgggccggcguuuuuucccccggaagggggggaaaaggguuuuccccccaaacacgggggaaaacccggaagaaaaaauugggaaaaaaaggcccaaaaaagggcaagaacccaaaaaagggccgguggugg
	.((.((((....(((((((((((((...(((...(((((((........))))........))).....)))...))))))))))))).(((..(((((....)))))..))).((((((((((((.......)))))))))))).......................(((((......(((......)))......))))).)))).))

##################################################

##################################################
>Contig8007.751.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.52	MeanVal:	0.760928	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuguuaaagga-guuuc-gggcgaguuugucagguugu
            +++-++++-+++|+++++|++++--+++++++++++-++
            +++|++++-+++-+++++-++++--+++++++++++-++
    REV:    caa-aguuaucuccgagguuccgacuaagcaguucacca
	
	aguuguuaaaggaguuucgggcgaguuugucagguugugaaaccacuugacgaaucagccuuggagccucuauugaaaccuuugcuugagaaagggauaagcuguuuggcuguaguuuugcugcauucuuauacuuucccugaacacgagcu
	.(((.((((.((((((((((((..(((((((((((.((...)).)))))))))))..)))).))))).))).)))))))....(((((....(((((.(((.(((..((.(((((.....))))).))..))))))))))).....))))).

##################################################

##################################################
>Contig8007.755.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.21	MeanVal:	0.6069665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaaagga-guuuc-gggcgaguuugucagguugu
            ++++-+++|+++++|++++--+++++++++++-++
            ++++-+++-+++++-++++--+++++++++++-++
    REV:    aguuaucuccgagguuccgacuaagcaguucacca
	
	guuaaaggaguuucgggcgaguuugucagguugugaaaccacuugacgaaucagccuuggagccucuauugaaaccuuugcuugagaaagggauaagcuguuuggcuguaguuuugcugcauucuuauacuuucccugaacacgagcu
	.((((.((((((((((((..(((((((((((.((...)).)))))))))))..)))).))))).))).)))).......(((((....(((((.(((.(((..((.(((((.....))))).))..))))))))))).....))))).

##################################################

##################################################
>Contig8007.759.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.26	MeanVal:	1.30713111111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaguuuc-gggcgaguuugucagguugu
            ++--+++++|++++--+++++++++++-++
            ++--+++++-++++--+++++++++++-++
    REV:    ucuccgagguuccgacuaagcaguucacca
	
	aaggaguuucgggcgaguuugucagguugugaaaccacuugacgaaucagccuuggagccucuauugaaaccuuugcuugagaaagggauaagcuguuuggcuguaguuuugcugcauucuuauacuuucccugaacacgagcu
	.((..(((((((((..(((((((((((.((...)).)))))))))))..)))).)))))..))............(((((....(((((.(((.(((..((.(((((.....))))).))..))))))))))).....))))).

##################################################

##################################################
>Contig8035.620.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	-1.6401	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgccggauuguggggggcuuugau-----ugagggacccaggauug
            ++++++--++++-++++++--+++|||||++++-++++++++++++
            ++++++||++++-++++++--+++-----++++-++++++++++++
    REV:    gcggcc--auaugccucgguccuaaaagcacuugcuggguccuaac
	
	ggccagcgccacgaaauccacagaucuacuuuucgggucuggcguuaucgauuucgccgggucuggugugguccauauggucgguggaaucgccggauuguggggggcuuugauugagggacccaggauuggccgcuucggcggugccggucgauccguggcgcuccguggccacagugcgucucuugucguucucgguacauuuuuauugugguucgggugguacggguucaauccugggucguucacgaaaauccuggcuccguauaccggcgc
	(((....)))......(((((.((((.(((..((((..((((((..........))))))..))))...)))......)))).)))))..((((((..((((.((((((..(((((((.(((((((((((((((((....))))).......((((((((.(((.(((.((((((((((.........(((....)))........)))))))))))))))).)))))))))))))))))))).)))).....)))..)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8035.635.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	-1.6401	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgccggauuguggggggcuuugau-----ugagggacccaggauug
            ++++++--++++-++++++--+++|||||++++-++++++++++++
            ++++++||++++-++++++--+++-----++++-++++++++++++
    REV:    gcggcc--auaugccucgguccuaaaagcacuugcuggguccuaac
	
	auccacagaucuacuuuucgggucuggcguuaucgauuucgccgggucuggugugguccauauggucgguggaaucgccggauuguggggggcuuugauugagggacccaggauuggccgcuucggcggugccggucgauccguggcgcuccguggccacagugcgucucuugucguucucgguacauuuuuauugugguucgggugguacggguucaauccugggucguucacgaaaauccuggcuccguauaccggcgc
	.(((((.((((.(((..((((..((((((..........))))))..))))...)))......)))).)))))..((((((..((((.((((((..(((((((.(((((((((((((((((....))))).......((((((((.(((.(((.((((((((((.........(((....)))........)))))))))))))))).)))))))))))))))))))).)))).....)))..)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8035.644.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	-1.6401	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgccggauuguggggggcuuugau-----ugagggacccaggauug
            ++++++--++++-++++++--+++|||||++++-++++++++++++
            ++++++||++++-++++++--+++-----++++-++++++++++++
    REV:    gcggcc--auaugccucgguccuaaaagcacuugcuggguccuaac
	
	ucuacuuuucgggucuggcguuaucgauuucgccgggucuggugugguccauauggucgguggaaucgccggauuguggggggcuuugauugagggacccaggauuggccgcuucggcggugccggucgauccguggcgcuccguggccacagugcgucucuugucguucucgguacauuuuuauugugguucgggugguacggguucaauccugggucguucacgaaaauccuggcuccguauaccggcgc
	.((((...((((..((((((..........))))))..)))).))))(((((.......)))))..((((((..((((.((((((..(((((((.(((((((((((((((((....))))).......((((((((.(((.(((.((((((((((.........(((....)))........)))))))))))))))).)))))))))))))))))))).)))).....)))..)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8035.651.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	-1.6401	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgccggauuguggggggcuuugau-----ugagggacccaggauug
            ++++++--++++-++++++--+++|||||++++-++++++++++++
            ++++++||++++-++++++--+++-----++++-++++++++++++
    REV:    gcggcc--auaugccucgguccuaaaagcacuugcuggguccuaac
	
	uucgggucuggcguuaucgauuucgccgggucuggugugguccauauggucgguggaaucgccggauuguggggggcuuugauugagggacccaggauuggccgcuucggcggugccggucgauccguggcgcuccguggccacagugcgucucuugucguucucgguacauuuuuauugugguucgggugguacggguucaauccugggucguucacgaaaauccuggcuccguauaccggcgc
	.((((..((((((..........))))))..)))).....(((((.......)))))..((((((..((((.((((((..(((((((.(((((((((((((((((....))))).......((((((((.(((.(((.((((((((((.........(((....)))........)))))))))))))))).)))))))))))))))))))).)))).....)))..)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8035.673.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.290878	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauccguggcgcuccguggccacagugcgucucuugucg
            ++++++++-+++-+++-++++++++++---------+++
            ++++++++-+++|+++|++++++++++--------|+++
    REV:    uugggcauggug-ggc-uugguguuauuuuuacau-ggc
	

>Contig8035.673.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	-1.98075616666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguggggggcuuugau-----ugagggacccaggauug
            ++++-++++++--+++|||||++++-++++++++++++
            ++++-++++++--+++-----++++-++++++++++++
    REV:    auaugccucgguccuaaaagcacuugcuggguccuaac
	
	ucgccgggucuggugugguccauauggucgguggaaucgccggauuguggggggcuuugauugagggacccaggauuggccgcuucggcggugccggucgauccguggcgcuccguggccacagugcgucucuugucguucucgguacauuuuuauugugguucgggugguacggguucaauccugggucguucacgaaaauccuggcuccguauaccggcgc
	.((((((.(((((((...(((((.......)))))..))))))).((((.((((((..(((((((.(((((((((((((((((....))))).......((((((((.(((.(((.((((((((((.........(((....)))........)))))))))))))))).)))))))))))))))))))).)))).....)))..)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8035.680.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.290878	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauccguggcgcuccguggccacagugcgucucuugucg
            ++++++++-+++-+++-++++++++++---------+++
            ++++++++-+++|+++|++++++++++--------|+++
    REV:    uugggcauggug-ggc-uugguguuauuuuuacau-ggc
	
	gucuggugugguccauauggucgguggaaucgccggauuguggggggcuuugauugagggacccaggauuggccgcuucggcggugccggucgauccguggcgcuccguggccacagugcgucucuugucguucucgguacauuuuuauugugguucgggugguacggguucaauccugggucguucacgaaaauccuggcuccguauaccggcg
	(((.((((((..(((((...((((((....))))))..)))))((((((..(((((((.(((((((((((((((((....))))).......((((((((.(((.(((.((((((((((.........(((....)))........)))))))))))))))).)))))))))))))))))))).)))).....)))..)))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8035.690.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.290878	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauccguggcgcuccguggccacagugcgucucuugucg
            ++++++++-+++-+++-++++++++++---------+++
            ++++++++-+++|+++|++++++++++--------|+++
    REV:    uugggcauggug-ggc-uugguguuauuuuuacau-ggc
	

>Contig8035.690.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	-1.6401	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgccggauuguggggggcuuugau-----ugagggacccaggauug
            ++++++--++++-++++++--+++|||||++++-++++++++++++
            ++++++||++++-++++++--+++-----++++-++++++++++++
    REV:    gcggcc--auaugccucgguccuaaaagcacuugcuggguccuaac
	
	guccauauggucgguggaaucgccggauuguggggggcuuugauugagggacccaggauuggccgcuucggcggugccggucgauccguggcgcuccguggccacagugcgucucuugucguucucgguacauuuuuauugugguucgggugguacggguucaauccugggucguucacgaaaauccuggcuccguauaccggcgc
	.(((((.......)))))..((((((..((((.((((((..(((((((.(((((((((((((((((....))))).......((((((((.(((.(((.((((((((((.........(((....)))........)))))))))))))))).)))))))))))))))))))).)))).....)))..)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8035.709.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.290878	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauccguggcgcuccguggccacagugcgucucuugucg
            ++++++++-+++-+++-++++++++++---------+++
            ++++++++-+++|+++|++++++++++--------|+++
    REV:    uugggcauggug-ggc-uugguguuauuuuuacau-ggc
	

>Contig8035.709.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	-1.6401	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgccggauuguggggggcuuugau-----ugagggacccaggauug
            ++++++--++++-++++++--+++|||||++++-++++++++++++
            ++++++||++++-++++++--+++-----++++-++++++++++++
    REV:    gcggcc--auaugccucgguccuaaaagcacuugcuggguccuaac
	
	ucgccggauuguggggggcuuugauugagggacccaggauuggccgcuucggcggugccggucgauccguggcgcuccguggccacagugcgucucuugucguucucgguacauuuuuauugugguucgggugguacggguucaauccugggucguucacgaaaauccuggcuccguauaccggcgc
	.((((((..((((.((((((..(((((((.(((((((((((((((((....))))).......((((((((.(((.(((.((((((((((.........(((....)))........)))))))))))))))).)))))))))))))))))))).)))).....)))..)))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8035.717.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.290878	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauccguggcgcuccguggccacagugcgucucuugucg
            ++++++++-+++-+++-++++++++++---------+++
            ++++++++-+++|+++|++++++++++--------|+++
    REV:    uugggcauggug-ggc-uugguguuauuuuuacau-ggc
	

>Contig8035.717.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	-1.98075616666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguggggggcuuugau-----ugagggacccaggauug
            ++++-++++++--+++|||||++++-++++++++++++
            ++++-++++++--+++-----++++-++++++++++++
    REV:    auaugccucgguccuaaaagcacuugcuggguccuaac
	
	uuguggggggcuuugauugagggacccaggauuggccgcuucggcggugccggucgauccguggcgcuccguggccacagugcgucucuugucguucucgguacauuuuuauugugguucgggugguacggguucaauccugggucguucacgaaaauccuggcuccguauac
	.((((.((((((..(((((((.(((((((((((((((((....))))).......((((((((.(((.(((.((((((((((.........(((....)))........)))))))))))))))).)))))))))))))))))))).)))).....)))..)))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig8035.723.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.290878	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauccguggcgcuccguggccacagugcgucucuugucg
            ++++++++-+++-+++-++++++++++---------+++
            ++++++++-+++|+++|++++++++++--------|+++
    REV:    uugggcauggug-ggc-uugguguuauuuuuacau-ggc
	

>Contig8035.723.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	-2.72182	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggcuuugau-----ugagggacccaggauug
            ++++++--+++|||||++++-++++++++++++
            ++++++--+++-----++++-++++++++++++
    REV:    ccucgguccuaaaagcacuugcuggguccuaac
	
	ggggcuuugauugagggacccaggauuggccgcuucggcggugccggucgauccguggcgcuccguggccacagugcgucucuugucguucucgguacauuuuuauugugguucgggugguacggguucaauccugggucguucacgaaaauccuggcuccg
	((((((..(((((((.(((((((((((((((((....))))).......((((((((.(((.(((.((((((((((.........(((....)))........)))))))))))))))).)))))))))))))))))))).)))).....)))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig8035.733.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.290878	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauccguggcgcuccguggccacagugcgucucuugucg
            ++++++++-+++-+++-++++++++++---------+++
            ++++++++-+++|+++|++++++++++--------|+++
    REV:    uugggcauggug-ggc-uugguguuauuuuuacau-ggc
	
	uugagggacccaggauuggccgcuucggcggugccggucgauccguggcgcuccguggccacagugcgucucuugucguucucgguacauuuuuauugugguucgggugguacggguucaauccugggucguucacgaaaauccuggcuccguauaccggcgc
	.((((.(((((((((((((((((....))))).......((((((((.(((.(((.((((((((((.........(((....)))........)))))))))))))))).)))))))))))))))))))).))))...........((.(((.....))).))

##################################################

##################################################
>Contig810.1032.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	2.671958	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaauuccuug--ggaaaaaacccccggagcacuccuuuuuuuugccccccgcggggg
            ++++++--++++-||+++++---+++++------+++++++++-----++++++-+++++
            ++++++--++++---+++++---+++++||||||+++++++++-----++++++|+++++
    REV:    uuuuuuuuggaaaaaucuuuccgggggg------ggggggggguguuugggggc-ccccc
	
	ugggaaauuccuugggaaaaaacccccggagcacuccuuuuuuuugccccccgcgggggaaaaaaaccccccggggguuugugggggggggggggggccuuucuaaaaagguuuuuuuuu
	.((((((..((((.(((((...(((((......(((((((((.....((((((.(((((.......))))))))))).....))))))))))))))...)))))...))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig810.1040.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuug--ggaaaaaacccccggagcacuccuuuuuuuugccccccgcggggg
            ++++-||+++++---+++++------+++++++++-----++++++-+++++
            ++++---+++++---+++++||||||+++++++++-----++++++|+++++
    REV:    ggaaaaaucuuuccgggggg------ggggggggguguuugggggc-ccccc
	
	uccuugggaaaaaacccccggagcacuccuuuuuuuugccccccgcgggggaaaaaaaccccccggggguuugugggggggggggggggccuuucuaaaaaggu
	.((((.(((((...(((((......(((((((((.....((((((.(((((.......))))))))))).....))))))))))))))...)))))...)))).

##################################################

##################################################
>Contig810.1044.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	2.398498	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaaaaccccc--gga---gca-cuccuuuuuuuugc---cccccgcggggg
            +++++++++++---||+++|||++-|+++++--+++--++|||++++++-+++++
            +++++++++++-----+++---++--+++++--+++--++---++++++|+++++
    REV:    uuuuuuuuuggaaaaaucuuuccggggggggggggggguguuugggggc-ccccc
	
	ugggaaaaaacccccggagcacuccuuuuuuuugccccccgcgggggaaaaaaaccccccggggguuugugggggggggggggggccuuucuaaaaagguuuuuuuuu
	.(((((((((((...(((((.(((((..(((..((((((((.(((((.......)))))))))))...))..)))..)))))..))...))).....)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig810.1044.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	2.308254	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaaaaccccc--gga---gca-cuccuuuuuuuugc---cccccgcggggg
            +++++++++++---||+++|||++-|++++++++++--++|||++++++-+++++
            +++++++++++-----+++---++--++++++++++--++---++++++|+++++
    REV:    uuuuuuuuuggaaaaaucuuuccggggggggggggggguguuugggggc-ccccc
	
	ugggaaaaaacccccggagcacuccuuuuuuuugccccccgcgggggaaaaaaaccccccggggguuugugggggggggggggggccuuucuaaaaagguuuuuuuuu
	.(((((((((((...(((((.((((((((((..((((((((.(((((.......)))))))))))...))..))))))))))..))...))).....)))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig810.1053.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.06	MeanVal:	-0.710735	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccggagcacuccuuuuuuuugccccccgcggggg
            +++++------++++++++------++++++-+++++
            +++++||||||++++++++-----|++++++|+++++
    REV:    ggggg------gggggggguguuu-gggggc-ccccc
	
	acccccggagcacuccuuuuuuuugccccccgcgggggaaaaaaaccccccggggguuugugggggggggggggggccuuucuaaaaagguu
	.(((((......((((((((......((((((.(((((.......))))))))))).....))))))))))))).((((((....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig812.844.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	-1.9142425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaggcccgcaaaaagagcccggaaaacccu
            ++++++++++-++----++++++++-----+++
            ++++++++++-++-|||++++++++--|||+++
    REV:    uuuuuuugggggug---uuugggcccc---gga
	
	cuucccuucucuucuagcuccgucagaacgggaaaacagguuauucccccaaaaauccgggggaaaaacccaggaaaaaaaaauugugaaacaaaaaggcccgcaaaaagagcccggaaaacccuaaaaaaggccccggguuuguggggguuuuuuu
	.((((.(((((((((.((...)).)))).)))))....((((.(((((((........))))))).))))..))))................((((((((((.((....((((((((.....(((.....)))..)))))))).)).))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig812.854.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	-1.9142425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaggcccgcaaaaagagcccggaaaacccu
            ++++++++++-++----++++++++-----+++
            ++++++++++-++-|||++++++++--|||+++
    REV:    uuuuuuugggggug---uuugggcccc---gga
	
	cuucuagcuccgucagaacgggaaaacagguuauucccccaaaaauccgggggaaaaacccaggaaaaaaaaauugugaaacaaaaaggcccgcaaaaagagcccggaaaacccuaaaaaaggccccggguuuguggggguuuuuuu
	.((((...(((((....)))))......((((.(((((((........))))))).))))..))))................((((((((((.((....((((((((.....(((.....)))..)))))))).)).))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig812.861.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	-1.9142425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaggcccgcaaaaagagcccggaaaacccu
            ++++++++++-++----++++++++-----+++
            ++++++++++-++-|||++++++++--|||+++
    REV:    uuuuuuugggggug---uuugggcccc---gga
	
	cuccgucagaacgggaaaacagguuauucccccaaaaauccgggggaaaaacccaggaaaaaaaaauugugaaacaaaaaggcccgcaaaaagagcccggaaaacccuaaaaaaggccccggguuuguggggguuuuuuu
	.(((((....)))))......((((.(((((((........))))))).))))......................((((((((((.((....((((((((.....(((.....)))..)))))))).)).))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig812.886.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	-1.9142425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaggcccgcaaaaagagcccggaaaacccu
            ++++++++++-++----++++++++-----+++
            ++++++++++-++-|||++++++++--|||+++
    REV:    uuuuuuugggggug---uuugggcccc---gga
	
	auucccccaaaaauccgggggaaaaacccaggaaaaaaaaauugugaaacaaaaaggcccgcaaaaagagcccggaaaacccuaaaaaaggccccggguuuguggggguuuuuuu
	.(((((((........)))))))...........................((((((((((.((....((((((((.....(((.....)))..)))))))).)).))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig812.886.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	-1.9142425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaggcccgcaaaaagagcccggaaaacccu
            ++++++++++-++----++++++++-----+++
            ++++++++++-++-|||++++++++--|||+++
    REV:    uuuuuuugggggug---uuugggcccc---gga
	
	auucccccaaaaauccgggggaaaaacccaggaaaaaaaaauugugaaacaaaaaggcccgcaaaaagagcccggaaaacccuaaaaaaggccccggguuuguggggguuuuuuu
	.(((((((........))))))).....((.((........)).))....((((((((((.((....((((((((.....(((.....)))..)))))))).)).))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig812.898.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	-1.9142425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaggcccgcaaaaagagcccggaaaacccu
            ++++++++++-++----++++++++-----+++
            ++++++++++-++-|||++++++++--|||+++
    REV:    uuuuuuugggggug---uuugggcccc---gga
	
	auccgggggaaaaacccaggaaaaaaaaauugugaaacaaaaaggcccgcaaaaagagcccggaaaacccuaaaaaaggccccggguuuguggggguuuuuuu
	.(((.(((......))).))).................((((((((((.((....((((((((.....(((.....)))..)))))))).)).))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig812.935.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	-1.9142425	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaggcccgcaaaaagagcccggaaaacccu
            ++++++++++-++----++++++++-----+++
            ++++++++++-++-|||++++++++--|||+++
    REV:    uuuuuuugggggug---uuugggcccc---gga
	
	caaaaaggcccgcaaaaagagcccggaaaacccuaaaaaaggccccggguuuguggggguuuuuuu
	.((((((((((.((....((((((((.....(((.....)))..)))))))).)).))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig8164.895.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.470366	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaa----acuggggaagag-gccugaauacagugg
            +++-||||+++++++++++-|+++-----+++++++
            +++-----+++++++++++--+++|||||+++++++
    REV:    aguggacgugauccuuucuagugg-----uguuacu
	
	ucaggugcugcagcugcugcugcaaucaaacuggggaagaggccugaauacaguggcaaacucauuguggugaucuuuccuagugcaggugagcguuaccugu
	.((((((.((((((....)))))).(((.(((((((((((.(((.....(((((((.....))))))))))..))))))))))).....)))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig818.669.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-1.99748266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggguuuuuccuaaaccc-cccgcgggag-ggg
            ++++++++---++++---+++|+++-+++++-|+++
            ++++++++---++++-||+++-+++-+++++--+++
    REV:    cccccccgcuuggggg--gggagggggcuuuaaccc
	
	ggggggggguuuuuccuaaaccccccgcgggagggguuuucccaauuucgggggagggggggguucgccccccca
	..((((((((...((((...((((((.(((((.(((....)))..))))).))).))).))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig818.671.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-1.99748266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggguuuuuccuaaaccc-cccgcgggag-ggg
            ++++++++---++++---+++|+++-+++++-|+++
            ++++++++---++++-||+++-+++-+++++--+++
    REV:    cccccccgcuuggggg--gggagggggcuuuaaccc
	
	ggggggguuuuuccuaaaccccccgcgggagggguuuucccaauuucgggggagggggggguucgccccccca
	((((((((...((((...((((((.(((((.(((....)))..))))).))).))).))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig819.758.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagc-uagcuucg--uagguguggacuucucaa-----acgcaguu
            ++++|+++++++-||+++++-+++-++++++++|||||++++-+++
            ++++-+++++++---+++++|+++-++++++++-----++++-+++
    REV:    cuugugucgaggaaagucca-accggaaggguuucaaaugugccag
	
	gcugacaugacagaagucgucauguccaaggcuuacgcgguuggagcuagcuucguagguguggacuucucaaacgcaguuuuggaccguguaaacuuugggaaggccaaccugaaaggagcuguguucaggaacacugugcugucagggucaacauuugaggaggcugaaaugggagaugugguuuuugaggacaccaucauaggcuacaucgacuugcagaaacuguguag
	(((((((((((.......))))))))...))).(((((((((.(((((((((((.(((((.(((.((((((((((((.(((...))).)))).....)))))))).))))))))...))))))).))))............(((.((((.....(((((.((....)).)))))...((((((((((.(((((...)).))).))))))))))..))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig819.761.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagc-uagcuucg--uagguguggacuucucaa-----acgcaguu
            ++++|+++++++-||+++++-+++-++++++++|||||++++-+++
            ++++-+++++++---+++++|+++-++++++++-----++++-+++
    REV:    cuugugucgaggaaagucca-accggaaggguuucaaaugugccag
	
	gacaugacagaagucgucauguccaaggcuuacgcgguuggagcuagcuucguagguguggacuucucaaacgcaguuuuggaccguguaaacuuugggaaggccaaccugaaaggagcuguguucaggaacacugugcugucagggucaacauuugaggaggcugaaaugggagaugugguuuuugaggacaccaucauaggcuacaucgacuugcagaaacuguguaga
	((((((((.......))))))))......((((((((((.(((((((((((.(((((.(((.((((((((((((.(((...))).)))).....)))))))).))))))))...))))))).))))............(((.((((.....(((((.((....)).)))))...((((((((((.(((((...)).))).))))))))))..))))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig819.789.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagc-uagcuucg--uagguguggacuucucaa-----acgcaguu
            ++++|+++++++-||+++++-+++-++++++++|||||++++-+++
            ++++-+++++++---+++++|+++-++++++++-----++++-+++
    REV:    cuugugucgaggaaagucca-accggaaggguuucaaaugugccag
	
	cuuacgcgguuggagcuagcuucguagguguggacuucucaaacgcaguuuuggaccguguaaacuuugggaaggccaaccugaaaggagcuguguucaggaacacugugcugucagggucaacauuugaggaggcugaaaugggagaugugguuuuugaggacaccaucauaggcuacaucgacuugcagaaacuguguaga
	.((((((((((.(((((((((((.(((((.(((.((((((((((((.(((...))).)))).....)))))))).))))))))...))))))).))))............(((.((((.....(((((.((....)).)))))...((((((((((.(((((...)).))).))))))))))..))))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig819.801.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagc-uagcuucg--uagguguggacuucucaa-----acgcaguu
            ++++|+++++++-||+++++-+++-++++++++|||||++++-+++
            ++++-+++++++---+++++|+++-++++++++-----++++-+++
    REV:    cuugugucgaggaaagucca-accggaaggguuucaaaugugccag
	
	gagcuagcuucguagguguggacuucucaaacgcaguuuuggaccguguaaacuuugggaaggccaaccugaaaggagcuguguucaggaacacugugcugucagggucaacauuugaggaggcugaaaugggagaugugguuuuugaggacaccaucauaggcuacaucgacuugcagaaacugugua
	(((((((((((.(((((.(((.((((((((((((.(((...))).)))).....)))))))).))))))))...))))))).))))....((((.((.(((.((((.....(((((.((....)).)))))...((((((((((.(((((...)).))).))))))))))..)))))))..)).)))).

##################################################

##################################################
>Contig822.352.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.34470933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guugauguuugagagggaaagcuguaggguaaacagauuuua----uca--uggaagguccuuucau--ggaguacauugg
            +++++++++---+++-+++++--+++++++-----+++++++||||++-||++++++---+++++++||+++++-+++-++
            +++++++++|||+++-+++++-|+++++++--|||+++++++----++---++++++--|+++++++--+++++|+++-++
    REV:    cgacuacga---cucgcuuuuu-caucccgac---cugggauuacaagaucaucuucau-gagagugucccucg-guauuc
	
	guugauguuugagagggaaagcuguaggguaaacagauuuuaucauggaagguccuuucauggaguacauuggagcacuuauggcucccugugagaguacuucuacuagaacauuaggguccagcccuacuuuuucgcucagcaucagc
	(((((((((...(((.(((((..(((((((.....(((((((((.((((((...((((((((((((.(((.((....)).))))))))..)))))))..))))))...))....)))))))..))))))).))))).))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig822.352.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.941668	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guugauguuugagagggaaagcuguaggguaaacagauuuua----uca--uggaagguccuuucauggaguacauuggagc
            +++++++++---+++-+++++--+++++++-----+++++++||||++-||++++++---+++++++++--------+++++
            +++++++++|||+++-+++++-|+++++++--|||+++++++----++---++++++--|+++++++++||||||||+++++
    REV:    cgacuacga---cucgcuuuuu-caucccgac---cugggauuacaagaucaucuucau-gagaguguc--------ccucg
	
	guugauguuugagagggaaagcuguaggguaaacagauuuuaucauggaagguccuuucauggaguacauuggagcacuuauggcucccugugagaguacuucuacuagaacauuaggguccagcccuacuuuuucgcucagcaucagc
	(((((((((...(((.(((((..(((((((.....(((((((((.((((((...(((((((((........(((((.......))))))))))))))..))))))...))....)))))))..))))))).))))).))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig822.352.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	1.37893733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guugauguuugagagggaaagcuguaggguaaacagauuuua----uca--uggaagguccuuucau--ggaguacauugg
            +++++++++---+++-+++++--+++++++-----+++--++||||++-||++++++---+++++++||+++++-+++-++
            +++++++++|||+++-+++++-|+++++++--|||+++--++----++---++++++--|+++++++--+++++|+++-++
    REV:    cgacuacga---cucgcuuuuu-caucccgac---cugggauuacaagaucaucuucau-gagagugucccucg-guauuc
	
	guugauguuugagagggaaagcuguaggguaaacagauuuuaucauggaagguccuuucauggaguacauuggagcacuuauggcucccugugagaguacuucuacuagaacauuaggguccagcccuacuuuuucgcucagcaucagc
	(((((((((...(((.(((((..(((((((.....(((..((((.((((((...((((((((((((.(((.((....)).))))))))..)))))))..))))))...))....))..)))..))))))).))))).))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig8228.527.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0.15486	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacugcccuguaugaguuuguuggcuc--ggc-gcu
            +++++---++++++++++++---++++||+++|+++
            +++++--|++++++++++++-||++++--+++-+++
    REV:    gugaccu-acguacucgagcu--ugagguucgacga
	
	acaccaggacuauaguucgcauccaauuuccugauggagugguucuucaagguguauuugcuccuugggagccaaccacugcccuguaugaguuuguuggcucggcgcuuaaagauagcagcuuggaguucgagcucaugcauccagugaucgugaaacgccgggugaucccacauucugcagcggcaggagggagaaguauaacccuggauga
	.(((((((..((((.(((.(((((....(((....))).((((((.((((((.((....)).))))))))))))..(((((...((((((((((((...((((((((((.......))).)))..)))).))))))))))))..))))).............))))).((((...((((((....))))))))))))).))))..))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig8228.529.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0.15486	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cacugcccuguaugaguuuguuggcuc--ggc-gcu
            +++++---++++++++++++---++++||+++|+++
            +++++--|++++++++++++-||++++--+++-+++
    REV:    gugaccu-acguacucgagcu--ugagguucgacga
	
	accaggacuauaguucgcauccaauuuccugauggagugguucuucaagguguauuugcuccuugggagccaaccacugcccuguaugaguuuguuggcucggcgcuuaaagauagcagcuuggaguucgagcucaugcauccagugaucgugaaacgccgggugaucccacauucugcagcggcaggagggagaaguauaacccugga
	.(((((..((((.(((.(((((....(((....))).((((((.((((((.((....)).))))))))))))..(((((...((((((((((((...((((((((((.......))).)))..)))).))))))))))))..))))).............))))).((((...((((((....))))))))))))).))))..))))).

##################################################

##################################################
>Contig8245.372.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	6.49570533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaag-gaguugug-gguuuguggaauuucgagguauggcaaguuauugauuguuga-cuuuuagucaauuuaaacuuuuuacugcc-cugaaaaugcuuggcauau
            ++++|++++--++|++++++++++++-----+++-++--+++++++++-++++---|++++---+++++++----++++--++-++|+++++---+++--++++++
            ++++-++++--++-++++++++++++-----+++-++-|+++++++++-++++----++++---+++++++||||++++--++-++-+++++-||+++||++++++
    REV:    uuucucucgguguuccaaauaccuuauauaaccggaua-uucgaugguaaacauguagaaguaggguuaaa----aaaggagaaggagauuuc--cgg--cgugug
	
	ggaaggaguuguggguuuguggaauuucgagguauggcaaguuauugauuguugacuuuuagucaauuuaaacuuuuuacugcccugaaaaugcuuggcauaucuuucuugugugcggccuuuagaggaagaggaaaaaauugggaugaagauguacaaaugguagcuuauaggccaauauauuccauaaaccuuguggcucucuuug
	.((((((((..((((((((((((((.....(((.((..(((((((((.((((...((((...(((((((....((((..((.(((((((...(((..((((((.......))))))))).))))).)).))..)))))))))))...))))....)))).))))))))).)).))).....)))))))))))).))..)))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig826.1023.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	0.270803499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuauugcgggccccc--uucccccccccacuauagccccccucggcc
            +++-+++-+++-----||+++++++++++-++--++++-----+++++
            +++-+++-+++-------+++++++++++-++||++++----|+++++
    REV:    aaaaaacccccccccaaaaagggggggggcgg--ucggcuuu-gucgg
	
	agggccaagauuccccggggaaauauucccgggaaccgccccaacggaaaaauuucuuauaaaugaauuccuaaauaaaaauuuauugcgggcccccuucccccccccacuauagccccccucggcccccgggcuguuucggcuggcgggggggggaaaaacccccccccaaaaaaggagggugcuauauuaaaaaaaaauaucccuuggcccg
	.((((((((....((((((((....))))))))....(((((...((((....(((........)))))))..........(((.(((.(((.....(((((((((((.((..((((.....(((((....)))))....)))))).))))))))))).......))).))).)))...))).))....................)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig826.1023.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.79	MeanVal:	0.208555	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugcgggccccc--uucccccccccacuauagccccccucggcc
            +++-+++-----||+++++++++++-++--++++-----+++++
            +++-+++-------+++++++++++-++||++++----|+++++
    REV:    aacccccccccaaaaagggggggggcgg--ucggcuuu-gucgg
	
	agggccaagauuccccggggaaauauucccgggaaccgccccaacggaaaaauuucuuauaaaugaauuccuaaauaaaaauuuauugcgggcccccuucccccccccacuauagccccccucggcccccgggcuguuucggcuggcgggggggggaaaaacccccccccaaaaaaggagggugcuauauuaaaaaaaaauaucccuuggcccg
	.((((((((....((((((((....))))))))....(((((...((((....(((........)))))))..............(((.(((.....(((((((((((.((..((((.....(((((....)))))....)))))).))))))))))).......))).))).......))).))....................)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig826.1067.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	0.197672333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccccccccacuauagccccccucggcc
            +++++++++++-++--++++-----+++++
            +++++++++++-++||++++----|+++++
    REV:    aagggggggggcgg--ucggcuuu-gucgg
	
	cggaaaaauuucuuauaaaugaauuccuaaauaaaaauuuauugcgggcccccuucccccccccacuauagccccccucggcccccgggcuguuucggcuggcgggggggggaaaaacccccccccaaaaaaggagggugcuauauuaaaaaaaaauaucccuuggcccgcc
	.((((....(((........)))))))................(((((((...(((((((((((.((..((((.....(((((....)))))....)))))).)))))))))))..((((.((.........)).)))).........................))))))).

##################################################

##################################################
>Contig826.1083.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	0.197672333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccccccccacuauagccccccucggcc
            +++++++++++-++--++++-----+++++
            +++++++++++-++||++++----|+++++
    REV:    aagggggggggcgg--ucggcuuu-gucgg
	
	aaaugaauuccuaaauaaaaauuuauugcgggcccccuucccccccccacuauagccccccucggcccccgggcuguuucggcuggcgggggggggaaaaacccccccccaaaaaaggagggugcuauauuaaaaaaaaauaucccuuggcccgcc
	.((((((((..........))))))))(((((((...(((((((((((.((..((((.....(((((....)))))....)))))).)))))))))))..((((.((.........)).)))).........................))))))).

##################################################

##################################################
>Contig826.1091.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	0.197672333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccccccccacuauagccccccucggcc
            +++++++++++-++--++++-----+++++
            +++++++++++-++||++++----|+++++
    REV:    aagggggggggcgg--ucggcuuu-gucgg
	
	uccuaaauaaaaauuuauugcgggcccccuucccccccccacuauagccccccucggcccccgggcuguuucggcuggcgggggggggaaaaacccccccccaaaaaaggagggugcuauauuaaaaaaaaauaucccuuggcccgcccccuuuuuuuuuucuaaccccgggggagggg
	.(((.(((((....)))))..))).....(((((((((((.((..((((.....(((((....)))))....)))))).)))))))))))...(((((((((((((((((.((((((((....................))))..))))))))))))............))))).))))

##################################################

##################################################
>Contig826.1110.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	0.197672333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccccccccacuauagccccccucggcc
            +++++++++++-++--++++-----+++++
            +++++++++++-++||++++----|+++++
    REV:    aagggggggggcgg--ucggcuuu-gucgg
	
	gcgggcccccuucccccccccacuauagccccccucggcccccgggcuguuucggcuggcgggggggggaaaaacccccccccaaaaaaggagggugcuauauuaaaaaaaaauaucccuuggcccgcc
	(((((((...(((((((((((.((..((((.....(((((....)))))....)))))).)))))))))))..((((.((.........)).)))).........................))))))).

##################################################

##################################################
>Contig826.1119.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	0.197672333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccccccccacuauagccccccucggcc
            +++++++++++-++--++++-----+++++
            +++++++++++-++||++++----|+++++
    REV:    aagggggggggcgg--ucggcuuu-gucgg
	
	cuucccccccccacuauagccccccucggcccccgggcuguuucggcuggcgggggggggaaaaacccccccccaaaaaaggagggugcuauauuaaaaaaaaauaucccuuggcccgcccccuuuuuuu
	.(((((((((((.((..((((.....(((((....)))))....)))))).)))))))))))............((((((((.((((((((....................))))..)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig836.947.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.13	MeanVal:	2.63558933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuug---guggggguuuuuuucuuuuaaagg
            ++++-|||+++++++++----++++++--+++
            ++++----+++++++++||||++++++--+++
    REV:    caaaaaaacacccccag----agagaacgucc
	
	cguuugguggggguuuuuuucuuuuaaaggcucccccccccccccugcaagagagacccccacaaaaaaaccccccccucccuagagauaaaaggaggggggga
	.((((.(((((((((....((((((..(((.............)))..)))))))))))))))....))))((((((((((............)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig838.1023.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-0.560237333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggg-gccg--cuuuccuccccucccugaauucgcuugg
            ++++|+++-||++--+++++++-+++--+++++++++++
            ++++-+++---++--+++++++-+++--+++++++++++
    REV:    ccccgcggauagagggggggggugggguuuggguggguc
	
	guccggguaccggcgaacggaaaacuuucgaaaaagggaaggcuaaacgaaaguuaugggggccgcuuuccuccccucccugaauucgcuuggcgucuggguggguuuggggugggggggggagauaggcgccccuaaugaggggggcguuauauaaagaauuucuccgggcgcccccguuuuuauaccccccggagaggggcgggaaaaucgggguuuucuccccca
	.((((((..(((.....)))...............(((.......(((....)))..(((((((.((..(((((((.(((..(((((((((((...)))))))))))..))).)))))))..))...))).))))....((.(((((((((......((.....))...))))))))).))......)))))))))..((((.((((((((....)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig838.1023.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-0.560237333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggg-gccg--cuuuccuccccucccugaauucgcuugg
            ++++|+++-||++--+++++++-+++--+++++++++++
            ++++-+++---++--+++++++-+++--+++++++++++
    REV:    ccccgcggauagagggggggggugggguuuggguggguc
	
	guccggguaccggcgaacggaaaacuuucgaaaaagggaaggcuaaacgaaaguuaugggggccgcuuuccuccccucccugaauucgcuuggcgucuggguggguuuggggugggggggggagauaggcgccccuaaugaggggggcguuauauaaagaauuucuccgggcgcccccguuuuuauaccccccggagaggggcgggaaaaucgggguuuucuccccca
	.((((((..(((.....)))..((((((((....((......))...))))))))..(((((((.((..(((((((.(((..(((((((((((...)))))))))))..))).)))))))..))...))).))))....((.(((((((((......((.....))...))))))))).)).........))))))..((((.((((((((....)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig838.1047.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-0.560237333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggg-gccg--cuuuccuccccucccugaauucgcuugg
            ++++|+++-||++--+++++++-+++--+++++++++++
            ++++-+++---++--+++++++-+++--+++++++++++
    REV:    ccccgcggauagagggggggggugggguuuggguggguc
	
	cuuucgaaaaagggaaggcuaaacgaaaguuaugggggccgcuuuccuccccucccugaauucgcuuggcgucuggguggguuuggggugggggggggagauaggcgccccuaaugaggggggcguuauauaaagaauuucuccgggcgcccccguuuuuauaccccccggagaggggcgggaaaaucgggguuuucuccccca
	.(((((.....(((.......(((....)))..(((((((.((..(((((((.(((..(((((((((((...)))))))))))..))).)))))))..))...))).))))....((.(((((((((......((.....))...))))))))).))......)))..))))).((((.((((((((....)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig838.1057.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-0.560237333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggg-gccg--cuuuccuccccucccugaauucgcuugg
            ++++|+++-||++--+++++++-+++--+++++++++++
            ++++-+++---++--+++++++-+++--+++++++++++
    REV:    ccccgcggauagagggggggggugggguuuggguggguc
	
	agggaaggcuaaacgaaaguuaugggggccgcuuuccuccccucccugaauucgcuuggcgucuggguggguuuggggugggggggggagauaggcgccccuaaugaggggggcguuauauaaagaauuucuccgggcgcccccguuuuuauaccccccggagaggggcgggaaaaucgggguuuucuccccca
	.(((..((...(((....)))..(((((((.((..(((((((.(((..(((((((((((...)))))))))))..))).)))))))..))...))).))))....((.(((((((((......((.....))...))))))))).))......)).))).....((((.((((((((....)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig838.1067.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-0.560237333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggg-gccg--cuuuccuccccucccugaauucgcuugg
            ++++|+++-||++--+++++++-+++--+++++++++++
            ++++-+++---++--+++++++-+++--+++++++++++
    REV:    ccccgcggauagagggggggggugggguuuggguggguc
	
	aaacgaaaguuaugggggccgcuuuccuccccucccugaauucgcuuggcgucuggguggguuuggggugggggggggagauaggcgccccuaaugaggggggcguuauauaaagaauuucuccgggcgcccccguuuuuauaccccccggagaggggcgggaaaaucgggguuuucuccccca
	.(((....)))..(((((((.((..(((((((.(((..(((((((((((...)))))))))))..))).)))))))..))...))).))))......((((((.....((((((((.......((((....)))))))))))))))))).....((((.((((((((....)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig838.1074.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.00545266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaugggg-gccg--cuuuccuccccucccugaauucgcuugg
            ++++-++++|+++-||++--+++++++-+++--+++++++++++
            ++++|++++-+++---++--+++++++-+++--+++++++++++
    REV:    uaau-ccccgcggauagagggggggggugggguuuggguggguc
	
	aguuaugggggccgcuuuccuccccucccugaauucgcuuggcgucuggguggguuuggggugggggggggagauaggcgccccuaaugaggggggcguuauauaaagaauuucuccgggcgcccccguuuuuauaccccccggagaggggcgggaaaaucgggguuuucuccccca
	.((((.(((((((.((..(((((((.(((..(((((((((((...)))))))))))..))).)))))))..))...))).))))))))..((((((.....((((((((.......((((....)))))))))))))))))).....((((.((((((((....)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig838.1080.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-0.560237333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggg-gccg--cuuuccuccccucccugaauucgcuugg
            ++++|+++-||++--+++++++-+++--+++++++++++
            ++++-+++---++--+++++++-+++--+++++++++++
    REV:    ccccgcggauagagggggggggugggguuuggguggguc
	
	gggggccgcuuuccuccccucccugaauucgcuuggcgucuggguggguuuggggugggggggggagauaggcgccccuaaugaggggggcguuauauaaagaauuucuccgggcgcccccguuuuuauaccccccggagaggggcgggaaaaucgggguuuucuccccca
	(((((((.((..(((((((.(((..(((((((((((...)))))))))))..))).)))))))..))...))).))))......((((((.....((((((((.......((((....)))))))))))))))))).....((((.((((((((....)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig838.1084.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	-0.444388000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccg--cuuuccuccccucccugaauucgcuugg
            +++-||++--+++++++-+++--+++++++++++
            +++---++--+++++++-+++--+++++++++++
    REV:    cggauagagggggggggugggguuuggguggguc
	
	gccgcuuuccuccccucccugaauucgcuuggcgucuggguggguuuggggugggggggggagauaggcgccccuaaugaggggggcguuauauaaagaauuucuccgggcgcccccguuuuuauaccccccggagaggggcgggaaaaucgggguuuucuccccca
	(((.((..(((((((.(((..(((((((((((...)))))))))))..))).)))))))..))...)))((((((......))))))...............((((((((...................))))))))((((.((((((((....)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig838.1117.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-0.7838005	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuggguggguuu-gggguggggg-----ggggagaua--------ggcgccccu
            ++++++-++++--|++--++++++|||||++++++++-||||||||+++++++++
            ++++++|++++---++--++++++-----++++++++---------+++++++++
    REV:    aggccc-cccauauuuuugcccccgcgggccucuuuaagaaauauauugcggggg
	
	gucuggguggguuuggggugggggggggagauaggcgccccuaaugaggggggcguuauauaaagaauuucuccgggcgcccccguuuuuauaccccccggagaggggcgggaaaaucgggguuuucuccccca
	.((((((.((((..((..((((((((((((((.(((((((((......))))))))).........)))))))).....))))))..))...))))))))))..((((.((((((((....)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig838.1140.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	-1.47470033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggagauaggcgccccuaa--ugaggggggc
            ++++------+++++++++--||++-+++++++
            ++++----||+++++++++----++-+++++++
    REV:    ccccaggg--ccgcgggggaaaaaccccccccg
	
	gggggagauaggcgccccuaaugaggggggcguuauauaaagaauuucuccgggcgcccccguuuuuauaccccccggagaggggcgggaaaaucgggguuuucucccccaaaacacgggggggaaacacccgccggaaaaaaaauagaugggugaacaaaaaagccccccccaaaaagggggcgccgggacccca
	((((......(((((((((..((.(((((((.............(((.(((.((((.(((((.((((...((((((.....)))).)).)))).))))).((((((((((.......))))))))))....))))))).))).......((......)).....))))))).))....)))))))))....)))).

##################################################

##################################################
>Contig8437.659.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.716153333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaugcggg---gaguauc---uguaugagagau-----ggauu
            +++++++++|||+++++++|||++++++++-+++|||||+++++
            +++++++++---+++++++---++++++++|+++-----+++++
    REV:    auugugccuauauucauaguugacaugcuc-cuagcgagcuuag
	
	uugaugcggggaguaucuguaugagagauggauuuagaugauucgagcgauccucguacaguugauacuuauauccguguuau
	.((((((((((((((((((((((((.((((((((.....))))).....)))))))))))...)))))))...))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8437.659.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.7537715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaugcggg---gaguauc---uguaugagagau-----ggauu
            +++--++++|||+++++++|||++++++++-+++|||||+++++
            +++--++++---+++++++---++++++++|+++-----+++++
    REV:    auugugccuauauucauaguugacaugcuc-cuagcgagcuuag
	
	uugaugcggggaguaucuguaugagagauggauuuagaugauucgagcgauccucguacaguugauacuuauauccguguuau
	.(((..(((((((((((((((((((.((((((((.....))))).....)))))))))))...)))))))...))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig844.1079.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.322534999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggguggggg----gaaagguaaagccgccccuaaaaaa--------------gg
            +++-++++++-||||++++++----++-+++++++++++-||||||||||||||++
            +++-++++++-----++++++--||++-+++++++++++---------------++
    REV:    cgcgcgcccuauuuauuuucucg--cgccggggguuuuuaaaaaaauauaaaugcc
	
	aggcggggcccguuuucccucccuucaauaaaacuucccguggcgcuugggcgcgguuuugggcggguggggggaaagguaaagccgccccuaaaaaagggaggaccguaaauauaaaaaaauuuuugggggccgcgcucuuuuauuuaucccgcgcgcaaaaggggggguggaaaaaaauggggguuuuuuuccccccacacaaaaacacucggggggggggaaaaaacagccccccgggggagaaagaaaacaaaauauuuuuuuugguuuacaacaaaaaaa
	.((.(((((...((((((((((((((..........(((...((((....))))........(((.((((((.((((((....((.(((((((((((.((.....))...............))))))))))).))..)))))).....)))))).)))....)))((((.((((((((((....))))))))))))))..............))))))))))))))....))))))).......................((((((((........))))))))

##################################################

##################################################
>Contig844.1089.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.322534999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggguggggg----gaaagguaaagccgccccuaaaaaa--------------gg
            +++-++++++-||||++++++----++-+++++++++++-||||||||||||||++
            +++-++++++-----++++++--||++-+++++++++++---------------++
    REV:    cgcgcgcccuauuuauuuucucg--cgccggggguuuuuaaaaaaauauaaaugcc
	
	cguuuucccucccuucaauaaaacuucccguggcgcuugggcgcgguuuugggcggguggggggaaagguaaagccgccccuaaaaaagggaggaccguaaauauaaaaaaauuuuugggggccgcgcucuuuuauuuaucccgcgcgcaaaaggggggguggaaaaaaauggggguuuuuuuccccccacacaaaaacacucggggggggggaaaaaacagccccccgggggagaaagaaaacaaaauauuuuuuuugguuuacaacaaaaaaa
	.((((((.(((((((.......(((((((...((((....))))........(((.((((((.((((((....((.(((((((((((.((.....))...............))))))))))).))..)))))).....)))))).))).....)))))))..........((((((((((((((((((..................))))))))))))..)))))).)))))))...)))))).......((((((((........))))))))

##################################################

##################################################
>Contig844.1089.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.322534999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggguggggg----gaaagguaaagccgccccuaaaaaa--------------gg
            +++-++++++-||||++++++----++-+++++++++++-||||||||||||||++
            +++-++++++-----++++++--||++-+++++++++++---------------++
    REV:    cgcgcgcccuauuuauuuucucg--cgccggggguuuuuaaaaaaauauaaaugcc
	
	cguuuucccucccuucaauaaaacuucccguggcgcuugggcgcgguuuugggcggguggggggaaagguaaagccgccccuaaaaaagggaggaccguaaauauaaaaaaauuuuugggggccgcgcucuuuuauuuaucccgcgcgcaaaaggggggguggaaaaaaauggggguuuuuuuccccccacacaaaaacacucggggggggggaaaaaacagccccccgggggagaaagaaaacaaaauauuuuuuuugguuuacaacaaaaaaa
	.((((((.(((((((.......((..(((...((((....))))........(((.((((((.((((((....((.(((((((((((.((.....))...............))))))))))).))..)))))).....)))))).))).....)))..))..........((((((((((((((((((..................))))))))))))..)))))).)))))))...)))))).......((((((((........))))))))

##################################################

##################################################
>Contig844.1094.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.322534999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggguggggg----gaaagguaaagccgccccuaaaaaa--------------gg
            +++-++++++-||||++++++----++-+++++++++++-||||||||||||||++
            +++-++++++-----++++++--||++-+++++++++++---------------++
    REV:    cgcgcgcccuauuuauuuucucg--cgccggggguuuuuaaaaaaauauaaaugcc
	
	ucccucccuucaauaaaacuucccguggcgcuugggcgcgguuuugggcggguggggggaaagguaaagccgccccuaaaaaagggaggaccguaaauauaaaaaaauuuuugggggccgcgcucuuuuauuuaucccgcgcgcaaaagggggggu
	.(((((((((...(((((((.......((((....))))))))))).(((.((((((.((((((....((.(((((((((((.((.....))...............))))))))))).))..)))))).....)))))).)))..))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig844.1141.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.322534999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggguggggg----gaaagguaaagccgccccuaaaaaa--------------gg
            +++-++++++-||||++++++----++-+++++++++++-||||||||||||||++
            +++-++++++-----++++++--||++-+++++++++++---------------++
    REV:    cgcgcgcccuauuuauuuucucg--cgccggggguuuuuaaaaaaauauaaaugcc
	
	gcggguggggggaaagguaaagccgccccuaaaaaagggaggaccguaaauauaaaaaaauuuuugggggccgcgcucuuuuauuuaucccgcgcgca
	(((.((((((.((((((....((.(((((((((((.((.....))...............))))))))))).))..)))))).....)))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig844.941.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.322534999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggguggggg----gaaagguaaagccgccccuaaaaaa--------------gg
            +++-++++++-||||++++++----++-+++++++++++-||||||||||||||++
            +++-++++++-----++++++--||++-+++++++++++---------------++
    REV:    cgcgcgcccuauuuauuuucucg--cgccggggguuuuuaaaaaaauauaaaugcc
	
	uuuggcgggggggaaagucucccugggaaaucccgcggccggaaaagggcccgaaauuucccggggaaaauugucccggggaacccggcccaacggaaaaacuuucuuaaaaaaguaaagaccuaaaagaaaaauuauaggcggggcccguuuucccucccuucaauaaaacuucccguggcgcuugggcgcgguuuugggcggguggggggaaagguaaagccgccccuaaaaaagggaggaccguaaauauaaaaaaauuuuugggggccgcgcucuuuuauuuaucccgcgcgcaaaagggggggug
	.((((.(((((((((((..((((((((((((..((.((((.......))))))..)))))))))))).....((((((......(((......))).....(((((((....))).)))).((((.((......)).))))))))))...))))))))))).))))....(((((((...((((....))))........(((.((((((.((((((....((.(((((((((((.((.....))...............))))))))))).))..)))))).....)))))).))).....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig844.941.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.322534999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggguggggg----gaaagguaaagccgccccuaaaaaa--------------gg
            +++-++++++-||||++++++----++-+++++++++++-||||||||||||||++
            +++-++++++-----++++++--||++-+++++++++++---------------++
    REV:    cgcgcgcccuauuuauuuucucg--cgccggggguuuuuaaaaaaauauaaaugcc
	
	uuuggcgggggggaaagucucccugggaaaucccgcggccggaaaagggcccgaaauuucccggggaaaauugucccggggaacccggcccaacggaaaaacuuucuuaaaaaaguaaagaccuaaaagaaaaauuauaggcggggcccguuuucccucccuucaauaaaacuucccguggcgcuugggcgcgguuuugggcggguggggggaaagguaaagccgccccuaaaaaagggaggaccguaaauauaaaaaaauuuuugggggccgcgcucuuuuauuuaucccgcgcgcaaaagggggggug
	.((((.(((((((((((..((((((((((((..((.((((.......))))))..)))))))))))).....((((((......(((......))).....(((((((....))).)))).((((.((......)).))))))))))...))))))))))).))))....((..(((...((((....))))........(((.((((((.((((((....((.(((((((((((.((.....))...............))))))))))).))..)))))).....)))))).))).....)))..)).

##################################################

##################################################
>Contig844.941.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.322534999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggguggggg----gaaagguaaagccgccccuaaaaaa--------------gg
            +++-++++++-||||++++++----++-+++++++++++-||||||||||||||++
            +++-++++++-----++++++--||++-+++++++++++---------------++
    REV:    cgcgcgcccuauuuauuuucucg--cgccggggguuuuuaaaaaaauauaaaugcc
	
	uuuggcgggggggaaagucucccugggaaaucccgcggccggaaaagggcccgaaauuucccggggaaaauugucccggggaacccggcccaacggaaaaacuuucuuaaaaaaguaaagaccuaaaagaaaaauuauaggcggggcccguuuucccucccuucaauaaaacuucccguggcgcuugggcgcgguuuugggcggguggggggaaagguaaagccgccccuaaaaaagggaggaccguaaauauaaaaaaauuuuugggggccgcgcucuuuuauuuaucccgcgcgcaaaagggggggug
	.((((.(((((((((((..((((((((((((..((.((((.......))))))..)))))))))))).....((((((......(((......)))....(((((......))))).....((((.((......)).))))))))))...))))))))))).))))....(((((((...((((....))))........(((.((((((.((((((....((.(((((((((((.((.....))...............))))))))))).))..)))))).....)))))).))).....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig844.946.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.322534999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggguggggg----gaaagguaaagccgccccuaaaaaa--------------gg
            +++-++++++-||||++++++----++-+++++++++++-||||||||||||||++
            +++-++++++-----++++++--||++-+++++++++++---------------++
    REV:    cgcgcgcccuauuuauuuucucg--cgccggggguuuuuaaaaaaauauaaaugcc
	
	cgggggggaaagucucccugggaaaucccgcggccggaaaagggcccgaaauuucccggggaaaauugucccggggaacccggcccaacggaaaaacuuucuuaaaaaaguaaagaccuaaaagaaaaauuauaggcggggcccguuuucccucccuucaauaaaacuucccguggcgcuugggcgcgguuuugggcggguggggggaaagguaaagccgccccuaaaaaagggaggaccguaaauauaaaaaaauuuuugggggccgcgcucuuuuauuuaucccgcgcgcaaaagggggggug
	.(((((((((((..((((((((((((..((.((((.......))))))..)))))))))))).....((((((......(((......))).....(((((((....))).)))).((((.((......)).))))))))))...))))))))))).........((..(((...((((....))))........(((.((((((.((((((....((.(((((((((((.((.....))...............))))))))))).))..)))))).....)))))).))).....)))..)).

##################################################

##################################################
>Contig844.946.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.322534999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggguggggg----gaaagguaaagccgccccuaaaaaa--------------gg
            +++-++++++-||||++++++----++-+++++++++++-||||||||||||||++
            +++-++++++-----++++++--||++-+++++++++++---------------++
    REV:    cgcgcgcccuauuuauuuucucg--cgccggggguuuuuaaaaaaauauaaaugcc
	
	cgggggggaaagucucccugggaaaucccgcggccggaaaagggcccgaaauuucccggggaaaauugucccggggaacccggcccaacggaaaaacuuucuuaaaaaaguaaagaccuaaaagaaaaauuauaggcggggcccguuuucccucccuucaauaaaacuucccguggcgcuugggcgcgguuuugggcggguggggggaaagguaaagccgccccuaaaaaagggaggaccguaaauauaaaaaaauuuuugggggccgcgcucuuuuauuuaucccgcgcgcaaaagggggggug
	.(((((((((((..((((((((((((..((.((((.......))))))..)))))))))))).....((((((......(((......))).....(((((((....))).)))).((((.((......)).))))))))))...))))))))))).........(((((((...((((....))))........(((.((((((.((((((....((.(((((((((((.((.....))...............))))))))))).))..)))))).....)))))).))).....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig844.946.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.322534999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggguggggg----gaaagguaaagccgccccuaaaaaa--------------gg
            +++-++++++-||||++++++----++-+++++++++++-||||||||||||||++
            +++-++++++-----++++++--||++-+++++++++++---------------++
    REV:    cgcgcgcccuauuuauuuucucg--cgccggggguuuuuaaaaaaauauaaaugcc
	
	cgggggggaaagucucccugggaaaucccgcggccggaaaagggcccgaaauuucccggggaaaauugucccggggaacccggcccaacggaaaaacuuucuuaaaaaaguaaagaccuaaaagaaaaauuauaggcggggcccguuuucccucccuucaauaaaacuucccguggcgcuugggcgcgguuuugggcggguggggggaaagguaaagccgccccuaaaaaagggaggaccguaaauauaaaaaaauuuuugggggccgcgcucuuuuauuuaucccgcgcgcaaaagggggggug
	.(((((((((((..((((((((((((..((.((((.......))))))..)))))))))))).....((((((......(((......)))....(((((......))))).....((((.((......)).))))))))))...))))))))))).........((..(((...((((....))))........(((.((((((.((((((....((.(((((((((((.((.....))...............))))))))))).))..)))))).....)))))).))).....)))..)).

##################################################

##################################################
>Contig844.951.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.322534999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggguggggg----gaaagguaaagccgccccuaaaaaa--------------gg
            +++-++++++-||||++++++----++-+++++++++++-||||||||||||||++
            +++-++++++-----++++++--||++-+++++++++++---------------++
    REV:    cgcgcgcccuauuuauuuucucg--cgccggggguuuuuaaaaaaauauaaaugcc
	
	gggaaagucucccugggaaaucccgcggccggaaaagggcccgaaauuucccggggaaaauugucccggggaacccggcccaacggaaaaacuuucuuaaaaaaguaaagaccuaaaagaaaaauuauaggcggggcccguuuucccucccuucaauaaaacuucccguggcgcuugggcgcgguuuugggcggguggggggaaagguaaagccgccccuaaaaaagggaggaccguaaauauaaaaaaauuuuugggggccgcgcucuuuuauuuaucccgcgcgcaaaaggggggg
	((((.....((((((((((((..((.((((.......))))))..))))))))))))......)))).(((((..((((((..........(((((((....))).)))).((((.((......)).))))..)))).))..))))).((((((..(((((((.......((((....))))))))))).(((.((((((.((((((....((.(((((((((((.((.....))...............))))))))))).))..)))))).....)))))).)))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig844.951.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.322534999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggguggggg----gaaagguaaagccgccccuaaaaaa--------------gg
            +++-++++++-||||++++++----++-+++++++++++-||||||||||||||++
            +++-++++++-----++++++--||++-+++++++++++---------------++
    REV:    cgcgcgcccuauuuauuuucucg--cgccggggguuuuuaaaaaaauauaaaugcc
	
	gggaaagucucccugggaaaucccgcggccggaaaagggcccgaaauuucccggggaaaauugucccggggaacccggcccaacggaaaaacuuucuuaaaaaaguaaagaccuaaaagaaaaauuauaggcggggcccguuuucccucccuucaauaaaacuucccguggcgcuugggcgcgguuuugggcggguggggggaaagguaaagccgccccuaaaaaagggaggaccguaaauauaaaaaaauuuuugggggccgcgcucuuuuauuuaucccgcgcgcaaaaggggggg
	((((.....((((((((((((..((.((((.......))))))..))))))))))))......)))).(((((..((((((.........(((((......))))).....((((.((......)).))))..)))).))..))))).((((((..(((((((.......((((....))))))))))).(((.((((((.((((((....((.(((((((((((.((.....))...............))))))))))).))..)))))).....)))))).)))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig844.951.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.322534999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggguggggg----gaaagguaaagccgccccuaaaaaa--------------gg
            +++-++++++-||||++++++----++-+++++++++++-||||||||||||||++
            +++-++++++-----++++++--||++-+++++++++++---------------++
    REV:    cgcgcgcccuauuuauuuucucg--cgccggggguuuuuaaaaaaauauaaaugcc
	
	gggaaagucucccugggaaaucccgcggccggaaaagggcccgaaauuucccggggaaaauugucccggggaacccggcccaacggaaaaacuuucuuaaaaaaguaaagaccuaaaagaaaaauuauaggcggggcccguuuucccucccuucaauaaaacuucccguggcgcuugggcgcgguuuugggcggguggggggaaagguaaagccgccccuaaaaaagggaggaccguaaauauaaaaaaauuuuugggggccgcgcucuuuuauuuaucccgcgcgcaaaaggggggg
	((((.(((.((((((((((((..((.((((.......))))))..))))))))))))..))).)))).(((((..((((((..........(((((((....))).)))).((((.((......)).))))..)))).))..))))).((((((..(((((((.......((((....))))))))))).(((.((((((.((((((....((.(((((((((((.((.....))...............))))))))))).))..)))))).....)))))).)))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig8443.406.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.52	MeanVal:	2.64472083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uc-ccauggac-----cuugga-agaagaaacugg
            ++|++++++++|||||++--++|+++++++++-++
            ++-++++++++-----++--++-+++++++++-++
    REV:    agugguaucuguuuuugaguuuuuuuuuuuuguuc
	
	aucccauggaccuuggaagaagaaacugguuuuucuuguuuuuuuuuuuugaguuuuugucuauggugaa
	.((((((((((((..(((((((((((.((.....)).))))))))).))..)).....)))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig8473.438.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.06	MeanVal:	-0.6354035	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcuuguccuucuggccauugcuccuuccugaug
            ++++++-------++++-+++-++++++++++++
            ++++++|||||||++++|+++|++++++++++++
    REV:    augagc-------ccgg-ggc-agggaggacuau
	
	cugcuuguccuucuggccauugcuccuuccugaugaauuaucaggagggacggggcccgagua
	.((((((.......((((.(((.((((((((((((...)))))))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig8483.614.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	-1.60591733333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugaguccagucg-gacuug---agcugauc
            +++-++++++++++|+++---|||+++++-++
            +++|++++++++++-+++------+++++-++
    REV:    ugg-ucaggucggcguugcauuaaucgaccgg
	
	aucgagagcugaguccagucggacuugagcugaucuucgggccagcuaauuacguugcggcuggacuggugaucuuuaggccagucauuguccaugaacugaugaagagaaugcuggucuugaguaugaucuugac
	.(((((((((.(((((((((((((...(((((.((....)).)))))......))).)))))))))))))...(((.(((((((.((((.(((((......)))..)).))))))))))).))).....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig8574.828.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	-3.20273916666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaccgugucccgccccuuuuuuuuccc
            +++++++++----+++-+++++++++++++++
            +++++++++||||+++-+++++++++++++++
    REV:    uuuuuuugg----gggggggggggaaagaggg
	
	ccgccggcccguuuaccgggaaaaaccgugucccgccccuuuuuuuuccccuucugggagaaaggggggggggggguuuuuuuucuuuauaaagucucaccaccgcguuguguggggagucauuuucucucuacuuuuuuuuguggggugugguggugggggggcgugu
	.(((..((((.((((((.(((((((((....(((.(((((((((((((((.....))))))))))))))).))))))))))))...........((.((((.(((((....((((((((.......)))))))).......))))))))).)).)))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8574.828.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	-3.30096183333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaccgugucccgccccuuuuuuuuccc
            +++++++++----+++-+++++--++++++++
            +++++++++||||+++-+++++--++++++++
    REV:    uuuuuuugg----gggggggggggaaagaggg
	
	ccgccggcccguuuaccgggaaaaaccgugucccgccccuuuuuuuuccccuucugggagaaaggggggggggggguuuuuuuucuuuauaaagucucaccaccgcguuguguggggagucauuuucucucuacuuuuuuuuguggggugugguggugggggggcgugu
	.(((..((((.((((((.(((((((((....(((.(((((..((((((((.....))))))))..))))).))))))))))))...........((.((((.(((((....((((((((.......)))))))).......))))))))).)).)))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8574.834.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	-3.20273916666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaccgugucccgccccuuuuuuuuccc
            +++++++++----+++-+++++++++++++++
            +++++++++||||+++-+++++++++++++++
    REV:    uuuuuuugg----gggggggggggaaagaggg
	
	gcccguuuaccgggaaaaaccgugucccgccccuuuuuuuuccccuucugggagaaaggggggggggggguuuuuuuucuuuauaaagucucaccaccgcguuguguggggagucauuuucucucuacuuuuuuuuguggggugugguggugggggggcg
	((((.((((((.(((((((((....(((.(((((((((((((((.....))))))))))))))).))))))))))))...........((.((((.(((((....((((((((.......)))))))).......))))))))).)).)))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig8574.834.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	-3.30096183333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaccgugucccgccccuuuuuuuuccc
            +++++++++----+++-+++++--++++++++
            +++++++++||||+++-+++++--++++++++
    REV:    uuuuuuugg----gggggggggggaaagaggg
	
	gcccguuuaccgggaaaaaccgugucccgccccuuuuuuuuccccuucugggagaaaggggggggggggguuuuuuuucuuuauaaagucucaccaccgcguuguguggggagucauuuucucucuacuuuuuuuuguggggugugguggugggggggcg
	((((.((((((.(((((((((....(((.(((((..((((((((.....))))))))..))))).))))))))))))...........((.((((.(((((....((((((((.......)))))))).......))))))))).)).)))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig8574.842.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	-3.20273916666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaccgugucccgccccuuuuuuuuccc
            +++++++++----+++-+++++++++++++++
            +++++++++||||+++-+++++++++++++++
    REV:    uuuuuuugg----gggggggggggaaagaggg
	
	accgggaaaaaccgugucccgccccuuuuuuuuccccuucugggagaaaggggggggggggguuuuuuuucuuuauaaagucucaccaccgcguuguguggggagucauuuucucucuacuuuuuuuugugggguguggugguggggggg
	.((.(((((((((....(((.(((((((((((((((.....))))))))))))))).))))))))))))............(((((((((((.....((((((((.......))))))))..((((....)))).))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig8574.842.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	-3.20273916666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaccgugucccgccccuuuuuuuuccc
            +++++++++----+++-+++++++++++++++
            +++++++++||||+++-+++++++++++++++
    REV:    uuuuuuugg----gggggggggggaaagaggg
	
	accgggaaaaaccgugucccgccccuuuuuuuuccccuucugggagaaaggggggggggggguuuuuuuucuuuauaaagucucaccaccgcguuguguggggagucauuuucucucuacuuuuuuuugugggguguggugguggggggg
	.((.(((((((((....(((.(((((((((((((((.....))))))))))))))).))))))))))))............((((((((((((....((((((((.......))))))))..............)))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig8574.842.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	-3.30096183333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaccgugucccgccccuuuuuuuuccc
            +++++++++----+++-+++++--++++++++
            +++++++++||||+++-+++++--++++++++
    REV:    uuuuuuugg----gggggggggggaaagaggg
	
	accgggaaaaaccgugucccgccccuuuuuuuuccccuucugggagaaaggggggggggggguuuuuuuucuuuauaaagucucaccaccgcguuguguggggagucauuuucucucuacuuuuuuuugugggguguggugguggggggg
	.((.(((((((((....(((.(((((..((((((((.....))))))))..))))).))))))))))))............(((((((((((.....((((((((.......))))))))..((((....)))).))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig8664.100.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	cccuggggcgcauuuucucgcauuuuugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.((.((((((((((((..((((....(((((((((((((((.....(((....))).((((((....))))))......))))))))))))))).(((((..((...))..))))).............))))..)))))))))))).)).(((((......(((.....((((((((((((..(((((........)))))..)))))..))))))).....)))......)))))....(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.100.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	cccuggggcgcauuuucucgcauuuuugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.((.((((((((((((..((((....(((((((..((((((.....(((....))).((((((....))))))......))))))..))))))).(((((..((...))..))))).............))))..)))))))))))).)).(((((......(((.....((((((((((((..(((((........)))))..)))))..))))))).....)))......)))))....(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.104.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	ggggcgcauuuucucgcauuuuugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	((((((((((((..((((....(((((((((((((((.....(((....))).((((((....))))))......))))))))))))))).(((((..((...))..))))).............))))..))))))))))))..(((((((......(((.....((((((((((((..(((((........)))))..)))))..))))))).....)))......)))))))..(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.104.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	ggggcgcauuuucucgcauuuuugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	((((((((((((..((((....(((((((..((((((.....(((....))).((((((....))))))......))))))..))))))).(((((..((...))..))))).............))))..))))))))))))..(((((((......(((.....((((((((((((..(((((........)))))..)))))..))))))).....)))......)))))))..(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.107.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	gcgcauuuucucgcauuuuugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	(((((((((..((((....))))..)))))))))......(((..((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..))).....(((((((((((((((....((((((((((....((((....))))...(((((..(((((........)))))..))))).))))))))))...)))))))))))))))...(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.107.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	gcgcauuuucucgcauuuuugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	(((((((((..((((....))))..)))))))))......(((..((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..))).....(((((((..((((((....((((((((((....((((....))))...(((((..(((((........)))))..))))).))))))))))...))))))..)))))))...(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.118.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.51204	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    cgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	cgcauuuuugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgca
	.((((...(((((((..((((((......(((..((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..))).....((((((((((((((((((..(((((((.((.....))....)))))))....((((........))))))).)))))))))..)))))).....))))))..))))))).))))(((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.118.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.51204	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    cgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	cgcauuuuugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgca
	.((((...(((((((((((((((......(((..((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..))).....((((((((((((((((((..(((((((.((.....))....)))))))....((((........))))))).)))))))))..)))))).....))))))))))))))).))))(((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.125.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	uugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.(((((((..((((((......(((..((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..))).....((((((((((((((((((..(((((((.((.....))....)))))))....((((........))))))).)))))))))..)))))).....))))))..)))))))...(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.125.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	uugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.(((((((((((((((......(((..((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..))).....((((((((((((((((((..(((((((.((.....))....)))))))....((((........))))))).)))))))))..)))))).....)))))))))))))))...(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.14.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	gcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgcauuuuugcgcaugggugugcccccuggggcgcauuuucucgcauuuuugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.......(((((((((((..(((((....((((.....(((((((((.((.((((((((...((((....))))...)))))))).))..))))))))).....))))....)))))..)))))))))))...(((..((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..))).....(((((((((((((((....((((((((((....((((....))))...(((((..(((((........)))))..))))).))))))))))...)))))))))))))))...(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.14.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	gcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgcauuuuugcgcaugggugugcccccuggggcgcauuuucucgcauuuuugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.......(((((((((((..(((((....((((.....(((((((((.((.((((((((...((((....))))...)))))))).))..))))))))).....))))....)))))..)))))))))))...(((..((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..))).....(((((((..((((((....((((((((((....((((....))))...(((((..(((((........)))))..))))).))))))))))...))))))..)))))))...(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.146.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	cucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.(((..((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..))).....(((((((((((((((....((((((((((....((((....))))...(((((..(((((........)))))..))))).))))))))))...)))))))))))))))...(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.146.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	cucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.(((..((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..))).....(((((((..((((((....((((((((((....((((....))))...(((((..(((((........)))))..))))).))))))))))...))))))..)))))))...(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.151.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	aagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauuuucucg
	.((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..(((.....(((((((((((((((....((((((((((....((((....))))...(((((..(((((........)))))..))))).))))))))))...)))))))))))))))...(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).)))))))))....)))

##################################################

##################################################
>Contig8664.151.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	aagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauuuucucg
	.((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..(((.....(((((((..((((((....((((((((((....((((....))))...(((((..(((((........)))))..))))).))))))))))...))))))..)))))))...(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).)))))))))....)))

##################################################

##################################################
>Contig8664.178.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	2.129588	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcau------------augugugcc
            +++++++-++--++++++-+++++-+++++++++++++++-||||||||||||++++++-++
            +++++++-++--++++++|+++++-+++++++++++++++-------------++++++-++
    REV:    uuacgcgcggucccacgc-uaaaaccgugugggaacgcguuuuuaagcucuuuuacgcgagg
	

>Contig8664.178.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0.316322833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccu-ggugcgcau
            +++++++++-++-++++++-------------+++++-+++++++++-++-|+++++++++
            +++++++++-++-++++++---||||||||||+++++-+++++++++-++--+++++++++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacgugug
	
	cgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.(((((....)))))....(((((((((.((.((((((.............(((((.(((((((((.((.(((((((((.....((((....))))(((((((((((........)))).(((((((.((..((((((.(((((.(((((((((((((((.((((((.((...)).)))))).............))))))))))))))).)))))))))))..)).)))))))....(((........))).....))))))).)))))))))..)).))))))))).)))))...)))))).)).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.178.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0.316322833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccu-ggugcgcau
            +++++++++-++-++++++-------------+++++-+++++++++-++-|+++++++++
            +++++++++-++-++++++---||||||||||+++++-+++++++++-++--+++++++++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacgugug
	
	cgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.(((((....)))))....(((((((((.((.((((((.............(((((.(((((((((.((.(((((((((.....((((....))))(((((((((((........)))).(((((((.((..((((((.(((((.((((((..(((((((.((((((.((...)).)))))).............)))))))..)))))).)))))))))))..)).)))))))....(((........))).....))))))).)))))))))..)).))))))))).)))))...)))))).)).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.20.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	uggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgcauuuuugcgcaugggugugcccccuggggcgcauuuucucgcauuuuugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.(((((((((((..(((((....((((.....(((((((((.((.((((((((...((((....))))...)))))))).))..))))))))).....))))....)))))..)))))))))))...(((..((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..))).....(((((((((((((((....((((((((((....((((....))))...(((((..(((((........)))))..))))).))))))))))...)))))))))))))))...(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.20.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	uggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgcauuuuugcgcaugggugugcccccuggggcgcauuuucucgcauuuuugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.(((((((((((..(((((....((((.....(((((((((.((.((((((((...((((....))))...)))))))).))..))))))))).....))))....)))))..)))))))))))...(((..((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..))).....(((((((..((((((....((((((((((....((((....))))...(((((..(((((........)))))..))))).))))))))))...))))))..)))))))...(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.228.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	uugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.(((((((((((((((....((((((((((....((((....))))...(((((..(((((........)))))..))))).))))))))))...)))))))))))))))...(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.228.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	uugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.(((((((..((((((....((((((((((....((((....))))...(((((..(((((........)))))..))))).))))))))))...))))))..)))))))...(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.269.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	uugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.((((((((((((..(((((........)))))..)))))..))))))).....(((((....)))))....(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.296.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	8.89649583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++----++++-----+++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++----++++-----+++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    cgcguuuuuacgcucuuuuacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	

>Contig8664.322.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	cgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.(((((....)))))....(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.340.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	ugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.345.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	0.53312	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    cgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	gccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcg
	(((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.42.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	uugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgcauuuuugcgcaugggugugcccccuggggcgcauuuucucgcauuuuugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.((((.....(((((((((.((.((((((((...((((....))))...)))))))).))..))))))))).....))))....(((((((((((((((......(((..((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..))).....((((((((((((((((((..(((((((.((.....))....)))))))....((((........))))))).)))))))))..)))))).....)))))))))))))))...(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.42.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	uugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgcauuuuugcgcaugggugugcccccuggggcgcauuuucucgcauuuuugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.((((.....(((((((((.((.((((((((...((((....))))...)))))))).))..))))))))).....))))....(((((((..((((((......(((..((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..))).....((((((((((((((((((..(((((((.((.....))....)))))))....((((........))))))).)))))))))..)))))).....))))))..)))))))...(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.61.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	uggugcgcauuuucucgcauuuuugcgcaugggugugcccccuggggcgcauuuucucgcauuuuugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.((((((((((((..((((....((((...((((((((((....))))))))))...))))....))))..))))))))))))...(((..((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..))).....(((((((((((((((....((((((((((....((((....))))...(((((..(((((........)))))..))))).))))))))))...)))))))))))))))...(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.61.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	uggugcgcauuuucucgcauuuuugcgcaugggugugcccccuggggcgcauuuucucgcauuuuugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.((((((((((((..((((....((((...((((((((((....))))))))))...))))....))))..))))))))))))...(((..((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..))).....(((((((..((((((....((((((((((....((((....))))...(((((..(((((........)))))..))))).))))))))))...))))))..)))))))...(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.83.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	uugcgcaugggugugcccccuggggcgcauuuucucgcauuuuugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.((((...((((((((((....))))))))))...))))....(((((((((((((((......(((..((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..))).....((((((((((((((((((..(((((((.((.....))....)))))))....((((........))))))).)))))))))..)))))).....)))))))))))))))...(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.83.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.876634666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    uacgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	uugcgcaugggugugcccccuggggcgcauuuucucgcauuuuugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauu
	.((((...((((((((((....))))))))))...))))....(((((((..((((((......(((..((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..))).....((((((((((((((((((..(((((((.((.....))....)))))))....((((........))))))).)))))))))..)))))).....))))))..)))))))...(((((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8664.90.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.51204	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    cgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	ugggugugcccccuggggcgcauuuucucgcauuuuugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauuuu
	.((((((((((....))))))))))....((((...(((((((..((((((......(((..((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..))).....((((((((((((((((((..(((((((.((.....))....)))))))....((((........))))))).)))))))))..)))))).....))))))..))))))).))))(((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))).....

##################################################

##################################################
>Contig8664.90.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.51204	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgc-aagg-gugugccaaaau-cgcaccc-uggcgcgcauuuucucgc
            +++++++-+++++++++-------------+++++|++++|++++++++----|+++++++|+++-+++--------+++
            +++++++-+++++++++---||||||||||+++++-++++-++++++++-----+++++++-+++|+++----||||+++
    REV:    cgcgggguccucguguguau----------acgcgcuuuuacgcgcggucccacguguggguacc-cguuuuu----gcg
	
	ugggugugcccccuggggcgcauuuucucgcauuuuugcgcaggggugugcauuuucucgcaagggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggugcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccccuggugcgcauugucucgcauuuuugcgcaugggugugcauuuucucgcacgggugugcacccuggugcgcauuuucgcgcauuuuugcgcauaugugugccccuggagcgcauuuucucgaauuuuugcgcaagggugugccaaaaucgcacccuggcgcgcauuuucucgcauuuucucgcguuuuugcccaugggugugcacccuggcgcgcauuuucgcgcauaugugugcuccuggggcgcauuuu
	.((((((((((....))))))))))....((((...(((((((((((((((......(((..((((((((((((..((.((((((....(((((....)))))....)))))).)).))))))))))))..))).....((((((((((((((((((..(((((((.((.....))....)))))))....((((........))))))).)))))))))..)))))).....))))))))))))))).))))(((((((.(((((((((.............(((((((((((((((((....((((((((((.(((........(((........)))....)))))).))))))).....)))))))).)))).)))))...))))))))).))))))).....

##################################################

##################################################
>Contig8698.135.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-0.712152000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accccucca-ucauca-------acugguaugcugucuuugu---guccaccagugagucug
            +++++++++|++-+++|||||||++--+++-+++++++++++|||++++-++-----+++++
            +++++++++-++-+++-------++--+++|+++++++++++---++++-++|||||+++++
    REV:    uggggaggugagaaguacaacaauggucgu-cgacggaaacguccuaggcgg-----cagac
	
	aucuccagagacaucgaggggaaagcucaaccccuccaucaucaacugguaugcugucuuuguguccaccagugagucugucgaauucccagacggcggauccugcaaaggcagcugcugguaacaacaugaagaguggagggguuuuaccaaugcaagggcaguuuggugggcagucaucagggaagggggggcaccaucagcuaguagcagguggaggguucucguacuugcaugcgguuccugcugcaguucaggugaaaccggcagaacagaaacaacauucuguucagcaggugaaaccuggagaacaaaaacagccugcugcuggugaguagaguggaagacgaagacgggguua
	.(((((.((....))..))))).(((((.(((((((((((.(((((..(((.(((((((((((((((.((.....(((((.........))))))).))))...))))))))))))))..)).......))).)).)))))))))....(((.(((..........((((((((..((.((......))))..)).))))))(((((((((((((.....((((((....(((((.((((...)))))))))..(((((...(((.((.((((((((......)))))))).)).)))...))))))))))).......)))))))))))))..)))...)))............))))).

##################################################

##################################################
>Contig8698.153.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-0.712152000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accccucca-ucauca-------acugguaugcugucuuugu---guccaccagugagucug
            +++++++++|++-+++|||||||++--+++-+++++++++++|||++++-++-----+++++
            +++++++++-++-+++-------++--+++|+++++++++++---++++-++|||||+++++
    REV:    uggggaggugagaaguacaacaauggucgu-cgacggaaacguccuaggcgg-----cagac
	
	gggaaagcucaaccccuccaucaucaacugguaugcugucuuuguguccaccagugagucugucgaauucccagacggcggauccugcaaaggcagcugcugguaacaacaugaagaguggagggguuuuaccaaugcaagggcaguuuggugggcagucaucagggaagggggggcaccaucagcuaguagcagguggaggguucucguacuugcaugcgguuccugcugcaguucaggugaaaccggcagaacagaaacaacauucuguucagcaggugaaaccuggagaacaaaaacagccugcugcuggugaguagaguggaagacgaagacgggguuaucua
	.(((.(((((.(((((((((((.(((((..(((.(((((((((((((((.((.....(((((.........))))))).))))...))))))))))))))..)).......))).)).)))))))))....(((.(((..........((((((((..((.((......))))..)).))))))(((((((((((((.....((((((....(((((.((((...)))))))))..(((((...(((.((.((((((((......)))))))).)).)))...))))))))))).......)))))))))))))..)))...)))............))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig8698.157.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-0.712152000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accccucca-ucauca-------acugguaugcugucuuugu---guccaccagugagucug
            +++++++++|++-+++|||||||++--+++-+++++++++++|||++++-++-----+++++
            +++++++++-++-+++-------++--+++|+++++++++++---++++-++|||||+++++
    REV:    uggggaggugagaaguacaacaauggucgu-cgacggaaacguccuaggcgg-----cagac
	
	aagcucaaccccuccaucaucaacugguaugcugucuuuguguccaccagugagucugucgaauucccagacggcggauccugcaaaggcagcugcugguaacaacaugaagaguggagggguuuuaccaaugcaagggcaguuuggugggcagucaucagggaagggggggcaccaucagcuaguagcagguggaggguucucguacuugcaugcgguuccugcugcaguucaggugaaaccggcagaacagaaacaacauucuguucagcaggugaaaccuggagaacaaaaacagccugcugcuggugaguagaguggaagacgaagacgggguua
	.(((((.(((((((((((.(((((..(((.(((((((((((((((.((.....(((((.........))))))).))))...))))))))))))))..)).......))).)).)))))))))....(((.(((..........((((((((..((.((......))))..)).))))))(((((((((((((.....((((((....(((((.((((...)))))))))..(((((...(((.((.((((((((......)))))))).)).)))...))))))))))).......)))))))))))))..)))...)))............))))).

##################################################

##################################################
>Contig8698.162.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	-0.774324000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaccccucca-ucauca-------acugguaugcugucuuugu---guccaccagugagucug
            ++++++++++|++-+++|||||||++--+++-+++++++++++|||++++-++-----+++++
            ++++++++++-++-+++-------++--+++|+++++++++++---++++-++|||||+++++
    REV:    uuggggaggugagaaguacaacaauggucgu-cgacggaaacguccuaggcgg-----cagac
	
	caaccccuccaucaucaacugguaugcugucuuuguguccaccagugagucugucgaauucccagacggcggauccugcaaaggcagcugcugguaacaacaugaagaguggagggguuuuaccaaugcaagggcaguuuggugggcagucaucagggaagggggggcaccaucagcuaguagcagguggaggguucucguacuugcaugcgguuccugcugcaguucaggugaaaccggcagaacagaaacaacauucuguucagcaggugaaaccuggagaacaaaaacagccugcugcuggugaguagagugga
	.((((((((((((.(((((..(((.(((((((((((((((.((.....(((((.........))))))).))))...))))))))))))))..)).......))).)).))))))))))...(((.(((..........((((((((..((.((......))))..)).))))))(((((((((((((.....((((((....(((((.((((...)))))))))..(((((...(((.((.((((((((......)))))))).)).)))...))))))))))).......)))))))))))))..)))...))).

##################################################

##################################################
>Contig873.1071.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	1.5206715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcacuugcaaucgcugagguccugaagaaa-uguccagugcuugaagacuuccaaugcucuucgaca-agggu-aggcuccgaaggcggaguugc
            +++-+++++---+++--+++++--++----|++++-----++++-++---++-++++-++++++++-|+++++|++++++++---++----++++
            +++-+++++|||+++--+++++--++-----++++-||||++++|++|||++-++++|++++++++--+++++-++++++++--|++-|||++++
    REV:    cguugacgu---cgaagucgggguuuguauaacaga----gaau-uc---agauuac-agaaguuggcucccguucugagguca-cga---aacg
	
	cgcacuugcaaucgcugagguccugaagaaauguccagugcuugaagacuuccaaugcucuucgacaaggguaggcuccgaaggcggaguugcuuugugcaaagcacuggagucuugcccucgguugaagacauuagacuuaagagacaauauguuuggggcugaagcugcaguugcu
	.(((.(((((...(((..(((((..((....((((.....((((.((...((.((((.((((((((.(((((((((((((...((....((((.....)))).))..)))))))).)))))..)))))))))))).)))))))).)))).....))..)))))..)))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig873.1071.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	1.595877	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcacuugcaaucgcugagguccugaagaaa-uguccagugcuugaagacuuccaaugcucuucgaca-agggu-aggcuccgaaggcggaguugc
            +++-+++++---+++--+++++--++----|++++-----+++++-----++-++++-++++++++-|+++++|++++++++---++----++++
            +++-+++++|||+++--+++++--++-----++++-||||+++++-||||++-++++|++++++++--+++++-++++++++--|++-|||++++
    REV:    cguugacgu---cgaagucgggguuuguauaacaga----gaauuc----agauuac-agaaguuggcucccguucugagguca-cga---aacg
	
	cgcacuugcaaucgcugagguccugaagaaauguccagugcuugaagacuuccaaugcucuucgacaaggguaggcuccgaaggcggaguugcuuugugcaaagcacuggagucuugcccucgguugaagacauuagacuuaagagacaauauguuuggggcugaagcugcaguugcu
	.(((.(((((...(((..(((((..((....((((.....(((((.....((.((((.((((((((.(((((((((((((...((....((((.....)))).))..)))))))).)))))..)))))))))))).)).))))).)))).....))..)))))..)))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig873.1120.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	1.34068566666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccaaugcucuucgaca-agggu-aggcuccgaaggcggaguugc
            ++-++++-++++++++-|+++++|++++++++---++----++++
            ++-++++|++++++++--+++++-++++++++--|++-|||++++
    REV:    agauuac-agaaguuggcucccguucugagguca-cga---aacg
	
	uuccaaugcucuucgacaaggguaggcuccgaaggcggaguugcuuugugcaaagcacuggagucuugcccucgguugaagacauuagacuuaagagacaauauguuuggggcugaagcugcaguugcucu
	.((.((((.((((((((.(((((((((((((...((....((((.....)))).))..)))))))).)))))..)))))))))))).))....((((.((((.....((.(((....))).))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig873.1123.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	0.165495	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaugcucuucgaca-agggu-aggcuccgaaggcggaguugc
            ++++-++++++++-|+++++|++++++++---++----++++
            ++++|++++++++--+++++-++++++++--|++-|||++++
    REV:    uuac-agaaguuggcucccguucugagguca-cga---aacg
	
	caaugcucuucgacaaggguaggcuccgaaggcggaguugcuuugugcaaagcacuggagucuugcccucgguugaagacauuagacuuaagagacaauauguuuggggcugaagcugcaguugcucu
	.((((.((((((((.(((((((((((((...((....((((.....)))).))..)))))))).)))))..)))))))))))).......((((.((((.....((.(((....))).))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig873.1128.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.128628333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuucgaca-agggu-aggcuccgaaggcggaguugc
            ++++++++-|+++++|++++++++---++----++++
            ++++++++--+++++-++++++++--|++-|||++++
    REV:    agaaguuggcucccguucugagguca-cga---aacg
	
	cucuucgacaaggguaggcuccgaaggcggaguugcuuugugcaaagcacuggagucuugcccucgguugaagacauuagacuuaagagacaauauguuuggggcugaagcugcaguugcucu
	.((((((((.(((((((((((((...((....((((.....)))).))..)))))))).)))))..))))))))...........((((.((((.....((.(((....))).))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig873.677.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	4.6135765	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagauaugcuuuagcaacaggagcuuu-------ggcuuagaagcugc----ucaggcugcuggaccuguuuuagc--aucc
            ++++++++++----+++-++++++++++|||||||+++++---+++---||||++++++-----+++++-+++++++||++++
            ++++++++++---|+++-++++++++++-------+++++---+++-------++++++-----+++++-+++++++--++++
    REV:    cuuuuaugcguaa-uguaguucucgaagcagaaguccggaaggucguuauuuuagucuguuuaguuggagaaaguugacuagg
	
	cgaagauaugcuuuagcaacaggagcuuuggcuuagaagcugcucaggcugcuggaccuguuuuagcauccaucaaggaucaguugaaagagguugauuugucugauuuuauugcuggaaggccugaagacgaagcucuugauguaaugcguauuuucucugcugcauuggaagguagcaugcuggaguccuugaaccuuucggacaaugccuugggugaaaagggugugagggcuuuugaggcacuucugaaaucacagagaugcuuagaagagcuauauuugaugaaugaugguaucucagaagaagcugcacgagcaguu
	.((((((((((....(((.(((((((((((((((...(((...((((((.....(((((.(((((((((((.....))))..))))))).))))).....)))))).......)))...))))).......)))))))))).)))...))))))))))...(((((.(((....(((((..(((.((((((((..((((((((..(((....)))..))))..))))..))))))))....))).(((((((..(((((((...((((....))))....)))).)))..(((...))))))))))..))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig873.865.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	1.5206715	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcacuugcaaucgcugagguccugaagaaa-uguccagugcuugaagacuuccaaugcucuucgaca-agggu-aggcuccgaaggcggaguugc
            +++-+++++---+++--+++++--++----|++++-----++++-++---++-++++-++++++++-|+++++|++++++++---++----++++
            +++-+++++|||+++--+++++--++-----++++-||||++++|++|||++-++++|++++++++--+++++-++++++++--|++-|||++++
    REV:    cguugacgu---cgaagucgggguuuguauaacaga----gaau-uc---agauuac-agaaguuggcucccguucugagguca-cga---aacg
	
	uccuugaaccuuucggacaaugccuugggugaaaagggugugagggcuuuugaggcacuucugaaaucacagagaugcuuagaagagcuauauuugaugaaugaugguaucucagaagaagcugcacgagcaguuugugaauugauuccauccacugagagucucaggguccuucguuuccacaauaauaugacaggugaugaaggcgcacuugcaaucgcugagguccugaagaaauguccagugcuugaagacuuccaaugcucuucgacaaggguaggcuccgaaggcggaguugcuuugugcaaagcacuggagucuugcccucgguugaagacauuagacuuaagagacaauauguuuggggcugaagcugcaguugcu
	.((((((..(((((((...(((((((........)))))))...(((((((.(((((.(((((......))))).)))))..))))))).............(((((.(((.......(((((((....))))))).......))).)))))..)))))))..)))))).((((((((.((..............)).)))))))).(((.(((((...(((..(((((..((....((((.....((((.((...((.((((.((((((((.(((((((((((((...((....((((.....)))).))..)))))))).)))))..)))))))))))).)))))))).)))).....))..)))))..)))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig873.865.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	1.595877	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcacuugcaaucgcugagguccugaagaaa-uguccagugcuugaagacuuccaaugcucuucgaca-agggu-aggcuccgaaggcggaguugc
            +++-+++++---+++--+++++--++----|++++-----+++++-----++-++++-++++++++-|+++++|++++++++---++----++++
            +++-+++++|||+++--+++++--++-----++++-||||+++++-||||++-++++|++++++++--+++++-++++++++--|++-|||++++
    REV:    cguugacgu---cgaagucgggguuuguauaacaga----gaauuc----agauuac-agaaguuggcucccguucugagguca-cga---aacg
	
	uccuugaaccuuucggacaaugccuugggugaaaagggugugagggcuuuugaggcacuucugaaaucacagagaugcuuagaagagcuauauuugaugaaugaugguaucucagaagaagcugcacgagcaguuugugaauugauuccauccacugagagucucaggguccuucguuuccacaauaauaugacaggugaugaaggcgcacuugcaaucgcugagguccugaagaaauguccagugcuugaagacuuccaaugcucuucgacaaggguaggcuccgaaggcggaguugcuuugugcaaagcacuggagucuugcccucgguugaagacauuagacuuaagagacaauauguuuggggcugaagcugcaguugcu
	.((((((..(((((((...(((((((........)))))))...(((((((.(((((.(((((......))))).)))))..))))))).............(((((.(((.......(((((((....))))))).......))).)))))..)))))))..)))))).((((((((.((..............)).)))))))).(((.(((((...(((..(((((..((....((((.....(((((.....((.((((.((((((((.(((((((((((((...((....((((.....)))).))..)))))))).)))))..)))))))))))).)).))))).)))).....))..)))))..)))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig8737.421.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.234907666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagccauuugugcuacuucagcuugucgcuu
            ++-+++++++--+++----++++++++-++++
            ++-+++++++--+++-|||++++++++|++++
    REV:    cgacgguagagucgac---gucgagca-cgag
	
	gcagccauuugugcuacuucagcuugucgcuucucugcacgagcacgagcugcagcugagauggcagca
	((.(((((((..(((....((((((((.((((........)))))))))))).)))..))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig8760.551.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-2.141015	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcugugucuc-auuu-----guc-cggguucugga--acu
            ++++---++++|+++-|||||+++|++++++++++-||+++
            ++++-||++++-+++------+++-++++++++++---+++
    REV:    ccgaa--agagcuggucuucuuaguguucaagaucagguga
	
	acgugcugcggccuuuaucugccuccggcugugucucauuuguccggguucuggaacuuucaaguggacuagaacuugugauucuucuggucgagaaagccucgacugcaccugagaaucucucgcggaucucuuuuccaacagagacucucucaggcggucuuucugcagaugggccugcaagagcauga
	.(((((((((((((..((((((....((((...(((((((.(((((((((((((.(((....)))...)))))))))).)))......))).)))).))))..((((((....((((.(((((...(((.......)))...))))).))))....)))))).....))))))))))).)))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig8773.644.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	2.047888	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccuucuuuc-cgguuuuugccuaaguacggucuuuga--------aauccauauuugcggguau
            ++++---++++|++++--++++++-----+++--+++++||||||||+++++---+++++++++++
            ++++---++++-++++--++++++-||||+++--+++++--------+++++--|+++++++++++
    REV:    aaggcuuaaggagccggcaacggaa----gccuaaaacuuaagacccuuaggag-aaacgcccaug
	
	augggaaggaauucgaaggcuuggauaauaaaucuucgaucuuucuuuuuccuucuuuccgguuuuugccuaaguacggucuuugaaauccauauuugcggguauccgauccucgaguccgcauggggaauguauguauuuaguauuuacaguacccgcaaagaggauucccagaauucaaaauccgaaggcaacggccgaggaauucggaaacccaa
	.((((.(((((.((((((..(((.....)))..))))))...))))).((((...((((((((..((((((.....(((..((((((((((...(((((((((((....((((((........))))))..(((.((((...)))).))).)))))))))))..)))))........)))))..))).))))))..)))).))))...)))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig8773.655.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.80	MeanVal:	2.18416	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccuucuuuc-cgguuuuugccuaaguacggucuuuga--------aauccauauuugcggguau
            +++++---++++|++++--++++++-----+++--+++++||||||||+++++---+++++++++++
            +++++---++++-++++--++++++-||||+++--+++++--------+++++--|+++++++++++
    REV:    aaaggcuuaaggagccggcaacggaa----gccuaaaacuuaagacccuuaggag-aaacgcccaug
	
	uucgaaggcuuggauaauaaaucuucgaucuuucuuuuuccuucuuuccgguuuuugccuaaguacggucuuugaaauccauauuugcggguauccgauccucgaguccgcauggggaauguauguauuuaguauuuacaguacccgcaaagaggauucccagaauucaaaauccgaaggcaacggccgaggaauucggaaac
	.((((((..(((.....)))..))))))........(((((...((((((((..((((((.....(((..((((((((((...(((((((((((....((((((........))))))..(((.((((...)))).))).)))))))))))..)))))........)))))..))).))))))..)))).))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig8773.690.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.80	MeanVal:	2.18416	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccuucuuuc-cgguuuuugccuaaguacggucuuuga--------aauccauauuugcggguau
            +++++---++++|++++--++++++-----+++--+++++||||||||+++++---+++++++++++
            +++++---++++-++++--++++++-||||+++--+++++--------+++++--|+++++++++++
    REV:    aaaggcuuaaggagccggcaacggaa----gccuaaaacuuaagacccuuaggag-aaacgcccaug
	
	uuuuccuucuuuccgguuuuugccuaaguacggucuuugaaauccauauuugcggguauccgauccucgaguccgcauggggaauguauguauuuaguauuuacaguacccgcaaagaggauucccagaauucaaaauccgaaggcaacggccgaggaauucggaaac
	.(((((...((((((((..((((((.....(((..((((((((((...(((((((((((....((((((........))))))..(((.((((...)))).))).)))))))))))..)))))........)))))..))).))))))..)))).))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig8809.643.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	1.3924575	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagaggcagaggaccaugaaccaggaggugaaga--ggaug-augauguagguag-ucc
            ++++++++-+++++---------++++++--+++-||+++++|+++-++--+++++|+++
            ++++++++|+++++|||||||||++++++--+++---+++++-+++|++--+++++-+++
    REV:    cuucuuug-cuccu---------uccuuccuuucguuucuacaugc-acucucgucuagg
	

>Contig8809.667.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	1.3924575	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagaggcagaggaccaugaaccaggaggugaaga--ggaug-augauguagguag-ucc
            ++++++++-+++++---------++++++--+++-||+++++|+++-++--+++++|+++
            ++++++++|+++++|||||||||++++++--+++---+++++-+++|++--+++++-+++
    REV:    cuucuuug-cuccu---------uccuuccuuucguuucuacaugc-acucucgucuagg
	

>Contig8809.670.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	1.3924575	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagaggcagaggaccaugaaccaggaggugaaga--ggaug-augauguagguag-ucc
            ++++++++-+++++---------++++++--+++-||+++++|+++-++--+++++|+++
            ++++++++|+++++|||||||||++++++--+++---+++++-+++|++--+++++-+++
    REV:    cuucuuug-cuccu---------uccuuccuuucguuucuacaugc-acucucgucuagg
	

>Contig8826.925.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.07	MeanVal:	0.258535	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucucugguuc--guuucugguuguuccagugg
            ++++++++---||+++-+++++--++++--+++
            ++++++++-----+++-+++++||++++--+++
    REV:    gagagauccuaaccgacgaccg--aaggaaacc
	
	acucucugguucguuucugguuguuccagugguguauuuuccaaaggaagccagcagccaauccuagagaga
	.((((((((...(((.(((((..((((..(((........)))..))))))))).))).....)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8907.1034.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	2.04678	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaaagggccca--cccaaaaagggcccggggaacccc
            ++++++++++++++-||+++++++-----++++++--++++
            ++++++++++++++---+++++++|||||++++++-|++++
    REV:    uuuuuuuuuuuggggggggguuuu-----ggccccc-gggg
	
	accggggggaaauacccccggggaaaaaaaaaugguugggaaaaaaaaagggcccacccaaaaagggcccggggaacccccaaaaaaaggggcccccgguuuuggggggggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccucccccccccccgcgaggaaggaucccaucaacaaaaaaaauaacccgcccgcucccuccuucacuugcaagaaagggggggugggggggggagaaaaaccc
	.(((((((......)))))))................(((.((((((((((((((.(((((((.....((((((..((((........)))).)))))))))))))...)))))))))))))).........(((((((((((((((((((((((((((..................................)))))).)))))......))))))).))))))))).......)))

##################################################

##################################################
>Contig8907.1034.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.80	MeanVal:	2.453202	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaaagggccca--cccaaaaagggcccggggaacccc
            ++++++++--++++-||+++++++-----++++++--++++
            ++++++++--++++---+++++++|||||++++++-|++++
    REV:    uuuuuuuuuuuggggggggguuuu-----ggccccc-gggg
	
	accggggggaaauacccccggggaaaaaaaaaugguugggaaaaaaaaagggcccacccaaaaagggcccggggaacccccaaaaaaaggggcccccgguuuuggggggggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccucccccccccccgcgaggaaggaucccaucaacaaaaaaaauaacccgcccgcucccuccuucacuugcaagaaagggggggugggggggggagaaaaaccc
	.(((((((......)))))))................(((.((((((((..((((.(((((((.....((((((..((((........)))).)))))))))))))...))))..)))))))).........(((((((((((((((((((((((((((..................................)))))).)))))......))))))).))))))))).......)))

##################################################

##################################################
>Contig8907.1048.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-2.173017	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccuccccccccccc------gcgag-gaagga
            ++++++++++------------+++++++++-+++++++||||||+++++|++++++
            ++++++++++||||||||||||+++++++++-+++++++------+++++-++++++
    REV:    cccaaaaaga------------gggggggggugggggggaaagaacguucacuuccu
	
	cccccggggaaaaaaaaaugguugggaaaaaaaaagggcccacccaaaaagggcccggggaacccccaaaaaaaggggcccccgguuuuggggggggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccucccccccccccgcgaggaaggaucccaucaacaaaaaaaauaacccgcccgcucccuccuucacuugcaagaaagggggggugggggggggagaaaaaccc
	.(((((((..........(((.((((............)))).))).......)))))))..(((((((((...(((...)))..))))))))).((((((((((............(((((((((.((((((((((((((((((..................................)))))).)))))......))))))).)))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig8907.1071.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	2.04678	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaaagggccca--cccaaaaagggcccggggaacccc
            ++++++++++++++-||+++++++-----++++++--++++
            ++++++++++++++---+++++++|||||++++++-|++++
    REV:    uuuuuuuuuuuggggggggguuuu-----ggccccc-gggg
	

>Contig8907.1071.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-3.29960733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccucccc-ccccccc------gcgag-gaagga
            +++++++++|+++++++||||||+++++|++++++
            +++++++++-+++++++------+++++-++++++
    REV:    gggggggggugggggggaaagaacguucacuuccu
	
	gggaaaaaaaaagggcccacccaaaaagggcccggggaacccccaaaaaaaggggcccccgguuuuggggggggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccucccccccccccgcgaggaaggaucccaucaacaaaaaaaauaacccgcccgcucccuccuucacuugcaagaaagggggggugggggggggagaaaaaccc
	(((.((((((((((((((.(((((((.....((((((..((((........)))).)))))))))))))...)))))))))))))).........(((((((((((((((((((((((((((..................................)))))).)))))......))))))).))))))))).......)))

##################################################

##################################################
>Contig8907.1071.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.80	MeanVal:	2.453202	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaaagggccca--cccaaaaagggcccggggaacccc
            ++++++++--++++-||+++++++-----++++++--++++
            ++++++++--++++---+++++++|||||++++++-|++++
    REV:    uuuuuuuuuuuggggggggguuuu-----ggccccc-gggg
	

>Contig8907.1071.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-3.29960733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccucccc-ccccccc------gcgag-gaagga
            +++++++++|+++++++||||||+++++|++++++
            +++++++++-+++++++------+++++-++++++
    REV:    gggggggggugggggggaaagaacguucacuuccu
	
	gggaaaaaaaaagggcccacccaaaaagggcccggggaacccccaaaaaaaggggcccccgguuuuggggggggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccucccccccccccgcgaggaaggaucccaucaacaaaaaaaauaacccgcccgcucccuccuucacuugcaagaaagggggggugggggggggagaaaaaccc
	(((.((((((((..((((.(((((((.....((((((..((((........)))).)))))))))))))...))))..)))))))).........(((((((((((((((((((((((((((..................................)))))).)))))......))))))).))))))))).......)))

##################################################

##################################################
>Contig8907.1074.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	2.04678	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaaagggccca--cccaaaaagggcccggggaacccc
            ++++++++++++++-||+++++++-----++++++--++++
            ++++++++++++++---+++++++|||||++++++-|++++
    REV:    uuuuuuuuuuuggggggggguuuu-----ggccccc-gggg
	

>Contig8907.1074.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-2.653056	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcg-----cccccuccccccccccc------gcgag-gaagga
            +++--|||||+++++++++-+++++++||||||+++++|++++++
            +++-------+++++++++-+++++++------+++++-++++++
    REV:    cccaaaaagagggggggggugggggggaaagaacguucacuuccu
	
	aaaaaaaaagggcccacccaaaaagggcccggggaacccccaaaaaaaggggcccccgguuuuggggggggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccucccccccccccgcgaggaaggaucccaucaacaaaaaaaauaacccgcccgcucccuccuucacuugcaagaaagggggggugggggggggagaaaaaccc
	.((((((((((((((.(((((((.....((((((..((((........)))).)))))))))))))...))))))))))))))...(((..(((((((((.((((((((((((((((((..................................)))))).)))))......))))))).))))))))).......)))

##################################################

##################################################
>Contig8907.1074.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.80	MeanVal:	2.453202	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaaaagggccca--cccaaaaagggcccggggaacccc
            ++++++++--++++-||+++++++-----++++++--++++
            ++++++++--++++---+++++++|||||++++++-|++++
    REV:    uuuuuuuuuuuggggggggguuuu-----ggccccc-gggg
	

>Contig8907.1074.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-2.653056	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcg-----cccccuccccccccccc------gcgag-gaagga
            +++--|||||+++++++++-+++++++||||||+++++|++++++
            +++-------+++++++++-+++++++------+++++-++++++
    REV:    cccaaaaagagggggggggugggggggaaagaacguucacuuccu
	
	aaaaaaaaagggcccacccaaaaagggcccggggaacccccaaaaaaaggggcccccgguuuuggggggggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccucccccccccccgcgaggaaggaucccaucaacaaaaaaaauaacccgcccgcucccuccuucacuugcaagaaagggggggugggggggggagaaaaaccc
	.((((((((..((((.(((((((.....((((((..((((........)))).)))))))))))))...))))..))))))))...(((..(((((((((.((((((((((((((((((..................................)))))).)))))......))))))).))))))))).......)))

##################################################

##################################################
>Contig8907.1082.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-2.173017	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccuccccccccccc------gcgag-gaagga
            ++++++++++------------+++++++++-+++++++||||||+++++|++++++
            ++++++++++||||||||||||+++++++++-+++++++------+++++-++++++
    REV:    cccaaaaaga------------gggggggggugggggggaaagaacguucacuuccu
	
	agggcccacccaaaaagggcccggggaacccccaaaaaaaggggcccccgguuuuggggggggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccucccccccccccgcgaggaaggaucccaucaacaaaaaaaauaacccgcccgcucccuccuucacuugcaagaaagggggggugggggggggagaaaaaccc
	.((((((.........))))))......(((((((((...(((...)))..))))))))).((((((((((............(((((((((.((((((((((((((((((..................................)))))).)))))......))))))).)))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig8907.1085.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-2.173017	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccuccccccccccc------gcgag-gaagga
            ++++++++++------------+++++++++-+++++++||||||+++++|++++++
            ++++++++++||||||||||||+++++++++-+++++++------+++++-++++++
    REV:    cccaaaaaga------------gggggggggugggggggaaagaacguucacuuccu
	
	gcccacccaaaaagggcccggggaacccccaaaaaaaggggcccccgguuuuggggggggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccucccccccccccgcgaggaaggaucccaucaacaaaaaaaauaacccgcccgcucccuccuucacuugcaagaaagggggggugggggggggagaaaaaccc
	.(((.(((((((.....((((((..((((........)))).))))))))))))))))((((((((((............(((((((((.((((((((((((((((((..................................)))))).)))))......))))))).)))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig8907.1089.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-2.173017	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccuccccccccccc------gcgag-gaagga
            ++++++++++------------+++++++++-+++++++||||||+++++|++++++
            ++++++++++||||||||||||+++++++++-+++++++------+++++-++++++
    REV:    cccaaaaaga------------gggggggggugggggggaaagaacguucacuuccu
	
	acccaaaaagggcccggggaacccccaaaaaaaggggcccccgguuuuggggggggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccucccccccccccgcgaggaaggaucccaucaacaaaaaaaauaacccgcccgcucccuccuucacuugcaagaaagggggggugggggggggagaaaaaccc
	.(((((((.....((((((..((((........)))).)))))))))))))...((((((((((............(((((((((.((((((((((((((((((..................................)))))).)))))......))))))).)))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig8907.1100.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-3.29960733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccucccc-ccccccc------gcgag-gaagga
            +++++++++|+++++++||||||+++++|++++++
            +++++++++-+++++++------+++++-++++++
    REV:    gggggggggugggggggaaagaacguucacuuccu
	
	gcccggggaacccccaaaaaaaggggcccccgguuuuggggggggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccucccccccccccgcgaggaaggaucccaucaacaaaaaaaauaacccgcccgcucccuccuucacuugcaagaaaggggggguggggggggga
	(((((((....))).((((((((((((((((..........))))))))))))))))...))))..(((((((((((((((((((((((((((..................................)))))).)))))......))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8907.1100.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-3.29960733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccucccc-ccccccc------gcgag-gaagga
            +++++++++|+++++++||||||+++++|++++++
            +++++++++-+++++++------+++++-++++++
    REV:    gggggggggugggggggaaagaacguucacuuccu
	
	gcccggggaacccccaaaaaaaggggcccccgguuuuggggggggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccucccccccccccgcgaggaaggaucccaucaacaaaaaaaauaacccgcccgcucccuccuucacuugcaagaaaggggggguggggggggga
	(((((((....))).((((((((..((((((..........))))))..))))))))...))))..(((((((((((((((((((((((((((..................................)))))).)))))......))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8907.1109.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-2.173017	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccuccccccccccc------gcgag-gaagga
            ++++++++++------------+++++++++-+++++++||||||+++++|++++++
            ++++++++++||||||||||||+++++++++-+++++++------+++++-++++++
    REV:    cccaaaaaga------------gggggggggugggggggaaagaacguucacuuccu
	
	acccccaaaaaaaggggcccccgguuuuggggggggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccucccccccccccgcgaggaaggaucccaucaacaaaaaaaauaacccgcccgcucccuccuucacuugcaagaaagggggggugggggggggagaaaaaccc
	.(((((((((...(((...)))..))))))))).((((((((((............(((((((((.((((((((((((((((((..................................)))))).)))))......))))))).)))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig8907.1114.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-2.653056	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcg-----cccccuccccccccccc------gcgag-gaagga
            +++--|||||+++++++++-+++++++||||||+++++|++++++
            +++-------+++++++++-+++++++------+++++-++++++
    REV:    cccaaaaagagggggggggugggggggaaagaacguucacuuccu
	
	caaaaaaaggggcccccgguuuuggggggggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccucccccccccccgcgaggaaggaucccaucaacaaaaaaaauaacccgcccgcucccuccuucacuugcaagaaagggggggugggggggggagaaaaaccc
	.((((((((((((((((..........))))))))))))))))...(((..(((((((((.((((((((((((((((((..................................)))))).)))))......))))))).))))))))).......)))

##################################################

##################################################
>Contig8907.1114.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-2.653056	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcg-----cccccuccccccccccc------gcgag-gaagga
            +++--|||||+++++++++-+++++++||||||+++++|++++++
            +++-------+++++++++-+++++++------+++++-++++++
    REV:    cccaaaaagagggggggggugggggggaaagaacguucacuuccu
	
	caaaaaaaggggcccccgguuuuggggggggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccucccccccccccgcgaggaaggaucccaucaacaaaaaaaauaacccgcccgcucccuccuucacuugcaagaaagggggggugggggggggagaaaaaccc
	.((((((((..((((((..........))))))..))))))))...(((..(((((((((.((((((((((((((((((..................................)))))).)))))......))))))).))))))))).......)))

##################################################

##################################################
>Contig8907.1125.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-2.173017	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccuccccccccccc------gcgag-gaagga
            ++++++++++------------+++++++++-+++++++||||||+++++|++++++
            ++++++++++||||||||||||+++++++++-+++++++------+++++-++++++
    REV:    cccaaaaaga------------gggggggggugggggggaaagaacguucacuuccu
	
	gcccccgguuuuggggggggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccucccccccccccgcgaggaaggaucccaucaacaaaaaaaauaacccgcccgcucccuccuucacuugcaagaaagggggggugggggggggagaaaaaccc
	.((((((....)))))).((((((((((............(((((((((.((((((((((((((((((..................................)))))).)))))......))))))).)))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig8907.1143.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-2.173017	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccuccccccccccc------gcgag-gaagga
            ++++++++++------------+++++++++-+++++++||||||+++++|++++++
            ++++++++++||||||||||||+++++++++-+++++++------+++++-++++++
    REV:    cccaaaaaga------------gggggggggugggggggaaagaacguucacuuccu
	
	ggguuuuuuuuuuuacagggcgcccccucccccccccccgcgaggaaggaucccaucaacaaaaaaaauaacccgcccgcucccuccuucacuugcaagaaagggggggugggggggggagaaaaaccc
	((((((((((............(((((((((.((((((((((((((((((..................................)))))).)))))......))))))).)))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig8907.1165.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-3.29960733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccucccc-ccccccc------gcgag-gaagga
            +++++++++|+++++++||||||+++++|++++++
            +++++++++-+++++++------+++++-++++++
    REV:    gggggggggugggggggaaagaacguucacuuccu
	
	cccccucccccccccccgcgaggaaggaucccaucaacaaaaaaaauaacccgcccgcucccuccuucacuugcaagaaaggggggguggggggggga
	.(((((((((((((((((((((((((((..................................)))))).)))))......))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig8997.363.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.0559239999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auucu--uuccugcuggg----------uucacuuc-----uugucugcuca--agc
            ++++-||+++++-+++++||||||||||++++++++|||||+++++++-+++||+++
            ++++---+++++|+++++----------++++++++-----+++++++-+++--+++
    REV:    uagguuugagga-gguccuucuuguacgaagugaaguaaucaacagaccagucuucg
	
	gcuuaaggaaacuugagaauucuuuccugcuggguucacuucuugucugcucaagcacugcuucugaccagacaacuaaugaagugaagcauguucuuccuggaggaguuuggaug
	.((((((....)))))).((((.(((((.((((((((((((((((((((.((((((...)))..))).))))))).....))))))))..........))))))))))...)))).

##################################################

##################################################
>Contig902.802.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	3.23980083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guugucauuucagcaucuccagga--------gguccug
            ++++++++----+++++++++++-||||||||+++++++
            ++++++++----+++++++++++---------+++++++
    REV:    uaacgguacuaauguagaggucuguuuuacggucgggac
	
	accugcaggacugguugucauuucagcaucuccaggagguccugcacacagggcuggcauuuugucuggagauguaaucauggcaauagaugauaaaaccacagaaaacauggguauauaugaugcagcagaccgucuacaggguccugaagga
	.(((.(((((((.((((((((....(((((((((((.(((((((....))))))).........)))))))))))....))))))))(((((.....(((.((.......))))).....((......))...)))))....))))))).))).

##################################################

##################################################
>Contig9092.353.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	-1.347225	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgguggaau----cgaggagggau-----cguuuggggaauuggga
            ++-+++++++-||||+++++++++++|||||++++-----++++-+++
            ++-+++++++-----+++++++++++-----++++-----++++-+++
    REV:    cccucauuuuucauuguuuuucucuauuaaugcgauuauauuaagccu
	
	guggugggcuaacaugcgccgaagggcgguauguuuuuguuuacggcggcgguggaaucgaggagggaucguuuggggaauugggauuaguccgaauuauauuagcguaauuaucucuuuuuguuacuuuuuacuccca
	((.((((((.((((((((((....)))).))))))...)))))).))((.(((((((.(((((((((((((((.....((((.(((....))).)))).....)))).....))))))))))).....))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig9096.684.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.55	MeanVal:	0.577183999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggguaaauguaaauaauacggcuccacau
            +++++++------+++++++-++++++++++
            +++++++---|||+++++++|++++++++++
    REV:    aacuuaucug---uuguuau-uuggggugua
	
	guuggguaaauguaaauaauacggcuccacaugaaacaaaugugggguuuauuguugucuauucaaa
	.(((((((......(((((((.((((((((((.......)))))))))))))))))...))))))).

##################################################

##################################################
>Contig911.524.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	3.28845966666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuug-cgaggaacuuauuuggu---agauau----gcaau-gcuggcugaagcuggaggagcuugcucuggu-uuacauguaaaacaugggguuga
            +++++|++++++------+++++|||+++++-||||+++++|++-+++++-----+++++++-+++++++++-|++++-++++---+++---+++++
            +++++-++++++--||||+++++---+++++-----+++++-++-+++++|||||+++++++-+++++++++--++++|++++-||+++---+++++
    REV:    gagacgguuccuac----aaccgaacucuauuggucuguugccguccggc-----ccuccuccaacgagauuuugaug-acaug--guaguacaacu
	
	ugaauuggaucaaggguuccgauuucuuugcgaggaacuuauuugguagauaugcaaugcuggcugaagcuggaggagcuugcucugguuuacauguaaaacaugggguugaauccuuuucuagcagauuucaacauagugcagcuaaugauagucacuugaguagagacuuccuugcacggcuguggguuuuggacaagaaggcagagaaaucugcuaggaaaguagcaaagaagugcgcuaaauguagacaguuuucacaaaguucucaacaugaugguacaguaguuuuagagcaaccuccucccggccugccguugucugguuaucucaagccaacauccuuggcagagg
	.((((((((........))))))))(((((((((((......((((((((((.(((((((.(((((.....(((((((.(((((((((.((((.((((...(((...(((((...(((((((((((((((((......((((((.....((.((((.((.....)).)))))).))))))..((((...((((....))))..)))).))))))))))))))))).......((((.((.(((....)))...)))))).........)))))...))).))))))))..))))))))).)))))))))))).)).))))).....)))))...)))))..)))))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig911.547.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	3.290719	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuug-cgaggaacuuauuuggu---agauau----gcaau-gcuggcugaagcuggaggagcuugcucuggu-uuacauguaaaacaugggguuga
            ++++++|++++++------+++++|||+++++-||||+++++|++-+++++-----+++++++-+++++++++-|++++-++++---+++---+++++
            ++++++-++++++--||||+++++---+++++-----+++++-++-+++++|||||+++++++-+++++++++--++++|++++-||+++---+++++
    REV:    ggagacgguuccuac----aaccgaacucuauuggucuguugccguccggc-----ccuccuccaacgagauuuugaug-acaug--guaguacaacu
	
	uucuuugcgaggaacuuauuugguagauaugcaaugcuggcugaagcuggaggagcuugcucugguuuacauguaaaacaugggguugaauccuuuucuagcagauuucaacauagugcagcuaaugauagucacuugaguagagacuuccuugcacggcuguggguuuuggacaagaaggcagagaaaucugcuaggaaaguagcaaagaagugcgcuaaauguagacaguuuucacaaaguucucaacaugaugguacaguaguuuuagagcaaccuccucccggccugccguugucugguuaucucaagccaacauccuuggcagaggc
	.((((((((((((......((((((((((.(((((((.(((((.....(((((((.(((((((((.((((.((((...(((...(((((...(((((((((((((((((......((((((.....((.((((.((.....)).)))))).))))))..((((...((((....))))..)))).))))))))))))))))).......((((.((.(((....)))...)))))).........)))))...))).))))))))..))))))))).)))))))))))).)).))))).....)))))...)))))..)))))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig911.568.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	4.77849	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguagauaugcaau-gcuggcugaagcuggaggagcuugcucuggu-uuacauguaaaacaugggguuga
            +++++-++-+++++|++-+++++-----+++++++-+++++++++-|++++-++++---+++---+++++
            +++++-++-+++++-++-+++++|||||+++++++-+++++++++--++++|++++-||+++---+++++
    REV:    cuauuggucuguugccguccggc-----ccuccuccaacgagauuuugaug-acaug--guaguacaacu
	
	gguagauaugcaaugcuggcugaagcuggaggagcuugcucugguuuacauguaaaacaugggguugaauccuuuucuagcagauuucaacauagugcagcuaaugauagucacuugaguagagacuuccuugcacggcuguggguuuuggacaagaaggcagagaaaucugcuaggaaaguagcaaagaagugcgcuaaauguagacaguuuucacaaaguucucaacaugaugguacaguaguuuuagagcaaccuccucccggccugccguugucugguuaucucaagccaacauccuuggca
	(((((.((.(((((((.(((((.....(((((((.(((((((((.((((.((((...(((...(((((...(((((((((((((((((......((((((.....((.((((.((.....)).)))))).))))))..((((...((((....))))..)))).))))))))))))))))).......((((.((.(((....)))...)))))).........)))))...))).))))))))..))))))))).)))))))))))).)).))))).)).)))))....(((((.....))))).

##################################################

##################################################
>Contig9117.338.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	0.101053333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacuaugcuccugcguuaggguucuuaauguucgcaguug
            ++---+++++----++-++++++++++--++++++-+++++
            ++---+++++-|||++-++++++++++--++++++|+++++
    REV:    cgacuuacgaa---guuguuucaggaaaagcaagc-ucaau
	
	gguucaccaccagguacuaugcuccugcguuaggguucuuaauguucgcaguuggacuuaacucgaacgaaaaggacuuuguugaagcauucagcaggccaacagccaucuuggcugguuacauuggucaauuuguggugaagccu
	((((((((((...((...(((((....((.((((((((((..((((((.(((((....)))))))))))..)))))))))).)).)))))...)).(((((((((((.....)))))......)))))).....)))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig9152.410.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	0.0371666666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagcuggacagucuuuacuacauuuucaugaucaggaugcugugguc-ccu
            ++++++++-+++-----------------+++++---++++++++++|+++
            ++++++++|+++|||||||||||||||||+++++--|++++++++++-+++
    REV:    uucgaccu-ucg-----------------uuaguag-acgauauuagugga
	
	cgagcuggacagucuuuacuacauuuucaugaucaggaugcuguggucccuagccaggugauuauagcagaugauugcuuccagcuuu
	.((((((((.(((.................(((((...(((((((((((((....))).))))))))))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig9175.864.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.0544639999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guagaaguccagcccgucggcgccguuga--gag
            ++-++-+++-++-+++++++++-+++++-||+++
            ++-++|+++-++|+++++++++-+++++---+++
    REV:    cgccu-cgguuc-ggcggccgcugcgaccaccuc
	
	cguagaaguccagcccgucggcgccguugagagugaacuccaccagcgucgccggcggcuuggcuccgcu
	.((.((.(((.((.(((((((((.(((((.(((....)))...))))).))))))))))).))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig9268.1089.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.091475	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccucucccuccccccuc-ccacguaaacucccccgc
            +++++++++++++++++|++-++++++----+++++
            +++++++++++++++++-++|++++++---|+++++
    REV:    ggaggggggggggggggcgg-gcguuucuc-gggcg
	
	cggggcaauauucucggggaccccccccaaaggaaauacucucuuauaaaagaaaaugccaauaaaaaaaaauuuauggcggccgcgcccucucccuccccccucccacguaaacucccccgcugccgcccccgcgggcucuuugcgggcggggggggggggggaggagagaagcccccucccccaauauauagagagggaga
	.(((((....((((.((((.....))))...))))....((((.............((((.(((((......))))))))).......(((((((((((((((((((.((((((....(((((..........)))))...)))))))).))))))))))))))))).)))).)))))(((((..............))))).

##################################################

##################################################
>Contig9268.1126.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	-1.08295766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccgcgcccucucccuccccccucccacguaaacucc-cccgcugcc-gccc
            ++--++---++++-+++++++++++++-------++++|+++++----|++++
            ++--++--|++++|+++++++++++++|||||||++++-+++++-----++++
    REV:    cccccgaa-gaga-ggagggggggggg-------ggggcgggcguuucucggg
	
	acucucuuauaaaagaaaaugccaauaaaaaaaaauuuauggcggccgcgcccucucccuccccccucccacguaaacucccccgcugccgcccccgcgggcucuuugcgggcggggggggggggggaggagagaagcccccucccccaauauauagagagg
	.((((((((((.........(((.(((((......))))))))((..((...((((.(((((((((((((.......(((((((((....((((....)))).....))))).)))))))))))))))))))))..))..))........)))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig9268.1126.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	-1.336335	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgcccucucccuccccccucccacguaaacucc-cccgcugcc-gccc
            ++---++++-+++++++++++++-------++++|+++++----|++++
            ++--|++++|+++++++++++++|||||||++++-+++++-----++++
    REV:    cgaa-gaga-ggagggggggggg-------ggggcgggcguuucucggg
	
	acucucuuauaaaagaaaaugccaauaaaaaaaaauuuauggcggccgcgcccucucccuccccccucccacguaaacucccccgcugccgcccccgcgggcucuuugcgggcggggggggggggggaggagagaagcccccucccccaauauauagagagg
	.((((((((((........((((.(((((......)))))))))...((...((((.(((((((((((((.......(((((((((....((((....)))).....))))).)))))))))))))))))))))..))............)))).)))))).

##################################################

##################################################
>Contig9391.471.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	-1.38640133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggauauccgugcugcugaggagggua-cccaugcugaggg-ggguacccuu
            +++-+++++---++++----+++++++|+++---++-++--|++++++++++
            +++-+++++-||++++||||+++++++-+++-||++-++---++++++++++
    REV:    uccaauggga--ggcg----uucccauagggg--gagucguacccaugggag
	
	gccuccguagugagcaccaccaugcccaccacuaugcccguagccaccacuguggcugacauggugagcacccauugcagcugcagcagcugcugcaccgccagcaaucacugccccuaugccaccguguccuguauggugagaggggccagaaggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcggaggg
	.(((((((((((.(((......))).)))(((((((....(((((((....))))))).))))))).((((((..((((((.((....)).))))))((..(((((....((((((((....(((((((.....)))))))..)))))).)).(((.(((((...((((....((((((((((...((.((..((((((((((...))))))))))...)).)).))).))))))))))).))))).)))))))).)).)))).))..)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig9391.492.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.6286365	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cag-aaggauauccgugcugcugaggagggua-cccaugcugaggg-ggguacccuu
            +++|++++-+++++---++++----+++++++|+++---++-++--|++++++++++
            +++-++++-+++++-||++++||||+++++++-+++-||++-++---++++++++++
    REV:    gucguuccaauggga--ggcg----uucccauagggg--gagucguacccaugggag
	
	augcccaccacuaugcccguagccaccacuguggcugacauggugagcacccauugcagcugcagcagcugcugcaccgccagcaaucacugccccuaugccaccguguccuguauggugagaggggccagaaggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcggaggguaa
	.(((((..(((((((....(((((((....))))))).)))))))....((((..((...((((((....))))))(((((..........((((((....(((((((.....)))))))..))))))(((((((.(((((...((((....((((((((((...((.((..((((((((((...))))))))))...)).)).))).))))))))))).))))).)))).))).)))))...))..)).)).))))).

##################################################

##################################################
>Contig9391.492.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.6286365	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cag-aaggauauccgugcugcugaggagggua-cccaugcugaggg-ggguacccuu
            +++|++++-+++++---++++----+++++++|+++---++-++--|++++++++++
            +++-++++-+++++-||++++||||+++++++-+++-||++-++---++++++++++
    REV:    gucguuccaauggga--ggcg----uucccauagggg--gagucguacccaugggag
	
	augcccaccacuaugcccguagccaccacuguggcugacauggugagcacccauugcagcugcagcagcugcugcaccgccagcaaucacugccccuaugccaccguguccuguauggugagaggggccagaaggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcggaggguaa
	.(((((..(((((((....(((((((....))))))).))))))).(((......(((((((...))))))).((.(((((..........((((((....(((((((.....)))))))..))))))(((((((.(((((...((((....((((((((((...((.((..((((((((((...))))))))))...)).)).))).))))))))))).))))).)))).))).)))))...))..)))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig9391.499.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.6286365	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cag-aaggauauccgugcugcugaggagggua-cccaugcugaggg-ggguacccuu
            +++|++++-+++++---++++----+++++++|+++---++-++--|++++++++++
            +++-++++-+++++-||++++||||+++++++-+++-||++-++---++++++++++
    REV:    gucguuccaauggga--ggcg----uucccauagggg--gagucguacccaugggag
	
	ccacuaugcccguagccaccacuguggcugacauggugagcacccauugcagcugcagcagcugcugcaccgccagcaaucacugccccuaugccaccguguccuguauggugagaggggccagaaggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcggaggguaa
	.(((((((....(((((((....))))))).)))))))...((((.(((((((((...)))).(((((.(((((..........((((((....(((((((.....)))))))..))))))(((((((.(((((...((((....((((((((((...((.((..((((((((((...))))))))))...)).)).))).))))))))))).))))).)))).))).))))))))))..))))).))))..

##################################################

##################################################
>Contig9391.499.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.6286365	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cag-aaggauauccgugcugcugaggagggua-cccaugcugaggg-ggguacccuu
            +++|++++-+++++---++++----+++++++|+++---++-++--|++++++++++
            +++-++++-+++++-||++++||||+++++++-+++-||++-++---++++++++++
    REV:    gucguuccaauggga--ggcg----uucccauagggg--gagucguacccaugggag
	
	ccacuaugcccguagccaccacuguggcugacauggugagcacccauugcagcugcagcagcugcugcaccgccagcaaucacugccccuaugccaccguguccuguauggugagaggggccagaaggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcggaggguaa
	.(((((((....(((((((....))))))).)))))))...((((.(((((((((((((....))))).(((((..........((((((....(((((((.....)))))))..))))))(((((((.(((((...((((....((((((((((...((.((..((((((((((...))))))))))...)).)).))).))))))))))).))))).)))).))).)))))..)))..))))).))))..

##################################################

##################################################
>Contig9391.504.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.6286365	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cag-aaggauauccgugcugcugaggagggua-cccaugcugaggg-ggguacccuu
            +++|++++-+++++---++++----+++++++|+++---++-++--|++++++++++
            +++-++++-+++++-||++++||||+++++++-+++-||++-++---++++++++++
    REV:    gucguuccaauggga--ggcg----uucccauagggg--gagucguacccaugggag
	
	augcccguagccaccacuguggcugacauggugagcacccauugcagcugcagcagcugcugcaccgccagcaaucacugccccuaugccaccguguccuguauggugagaggggccagaaggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcggaggguaa
	.(((((....((....(((..((((.((.(((....)))...))))))..)))..((.(((((.(((((..........((((((....(((((((.....)))))))..))))))(((((((.(((((...((((....((((((((((...((.((..((((((((((...))))))))))...)).)).))).))))))))))).))))).)))).))).))))))))))...)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig9391.504.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.6286365	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cag-aaggauauccgugcugcugaggagggua-cccaugcugaggg-ggguacccuu
            +++|++++-+++++---++++----+++++++|+++---++-++--|++++++++++
            +++-++++-+++++-||++++||||+++++++-+++-||++-++---++++++++++
    REV:    gucguuccaauggga--ggcg----uucccauagggg--gagucguacccaugggag
	
	augcccguagccaccacuguggcugacauggugagcacccauugcagcugcagcagcugcugcaccgccagcaaucacugccccuaugccaccguguccuguauggugagaggggccagaaggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcggaggguaa
	.(((((....((....(((((((((.((.(((....)))...)))))))))))..((.(((((.(((((..........((((((....(((((((.....)))))))..))))))(((((((.(((((...((((....((((((((((...((.((..((((((((((...))))))))))...)).)).))).))))))))))).))))).)))).))).))))))))))...)))).))))).

##################################################

##################################################
>Contig9391.515.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.6286365	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cag-aaggauauccgugcugcugaggagggua-cccaugcugaggg-ggguacccuu
            +++|++++-+++++---++++----+++++++|+++---++-++--|++++++++++
            +++-++++-+++++-||++++||||+++++++-+++-||++-++---++++++++++
    REV:    gucguuccaauggga--ggcg----uucccauagggg--gagucguacccaugggag
	
	caccacuguggcugacauggugagcacccauugcagcugcagcagcugcugcaccgccagcaaucacugccccuaugccaccguguccuguauggugagaggggccagaaggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcggagggua
	.(((.(((..((((.((.(((....)))...))))))..)))..((.(((((.(((((..........((((((....(((((((.....)))))))..))))))(((((((.(((((...((((....((((((((((...((.((..((((((((((...))))))))))...)).)).))).))))))))))).))))).)))).))).))))))))))...))....))).

##################################################

##################################################
>Contig9391.515.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.6286365	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cag-aaggauauccgugcugcugaggagggua-cccaugcugaggg-ggguacccuu
            +++|++++-+++++---++++----+++++++|+++---++-++--|++++++++++
            +++-++++-+++++-||++++||||+++++++-+++-||++-++---++++++++++
    REV:    gucguuccaauggga--ggcg----uucccauagggg--gagucguacccaugggag
	
	caccacuguggcugacauggugagcacccauugcagcugcagcagcugcugcaccgccagcaaucacugccccuaugccaccguguccuguauggugagaggggccagaaggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcggagggua
	.(((.(((((((((.((.(((....)))...)))))))))))..((.(((((.(((((..........((((((....(((((((.....)))))))..))))))(((((((.(((((...((((....((((((((((...((.((..((((((((((...))))))))))...)).)).))).))))))))))).))))).)))).))).))))))))))...))....))).

##################################################

##################################################
>Contig9391.522.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.6286365	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cag-aaggauauccgugcugcugaggagggua-cccaugcugaggg-ggguacccuu
            +++|++++-+++++---++++----+++++++|+++---++-++--|++++++++++
            +++-++++-+++++-||++++||||+++++++-+++-||++-++---++++++++++
    REV:    gucguuccaauggga--ggcg----uucccauagggg--gagucguacccaugggag
	
	guggcugacauggugagcacccauugcagcugcagcagcugcugcaccgccagcaaucacugccccuaugccaccguguccuguauggugagaggggccagaaggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcg
	(((((((.((.(((....)))...))))))))).((((..(((((.(((((..........((((((....(((((((.....)))))))..))))))(((((((.(((((...((((....((((((((((...((.((..((((((((((...))))))))))...)).)).))).))))))))))).))))).)))).))).)))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig9391.540.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.6286365	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cag-aaggauauccgugcugcugaggagggua-cccaugcugaggg-ggguacccuu
            +++|++++-+++++---++++----+++++++|+++---++-++--|++++++++++
            +++-++++-+++++-||++++||||+++++++-+++-||++-++---++++++++++
    REV:    gucguuccaauggga--ggcg----uucccauagggg--gagucguacccaugggag
	
	acccauugcagcugcagcagcugcugcaccgccagcaaucacugccccuaugccaccguguccuguauggugagaggggccagaaggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcggaggguaa
	((((.(((((((((...)))).(((((.(((((..........((((((....(((((((.....)))))))..))))))(((((((.(((((...((((....((((((((((...((.((..((((((((((...))))))))))...)).)).))).))))))))))).))))).)))).))).))))))))))..))))).))))..

##################################################

##################################################
>Contig9391.540.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.6286365	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cag-aaggauauccgugcugcugaggagggua-cccaugcugaggg-ggguacccuu
            +++|++++-+++++---++++----+++++++|+++---++-++--|++++++++++
            +++-++++-+++++-||++++||||+++++++-+++-||++-++---++++++++++
    REV:    gucguuccaauggga--ggcg----uucccauagggg--gagucguacccaugggag
	
	acccauugcagcugcagcagcugcugcaccgccagcaaucacugccccuaugccaccguguccuguauggugagaggggccagaaggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcggaggguaa
	((((.(((((((((((((....))))).(((((..........((((((....(((((((.....)))))))..))))))(((((((.(((((...((((....((((((((((...((.((..((((((((((...))))))))))...)).)).))).))))))))))).))))).)))).))).)))))..)))..))))).))))..

##################################################

##################################################
>Contig9391.545.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.6286365	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cag-aaggauauccgugcugcugaggagggua-cccaugcugaggg-ggguacccuu
            +++|++++-+++++---++++----+++++++|+++---++-++--|++++++++++
            +++-++++-+++++-||++++||||+++++++-+++-||++-++---++++++++++
    REV:    gucguuccaauggga--ggcg----uucccauagggg--gagucguacccaugggag
	
	uugcagcugcagcagcugcugcaccgccagcaaucacugccccuaugccaccguguccuguauggugagaggggccagaaggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcggaggguaa
	.(((..((((((.....(((((.(((((..........((((((....(((((((.....)))))))..))))))(((((((.(((((...((((....((((((((((...((.((..((((((((((...))))))))))...)).)).))).))))))))))).))))).)))).))).)))))))))).))))))...))).

##################################################

##################################################
>Contig9391.547.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.6286365	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cag-aaggauauccgugcugcugaggagggua-cccaugcugaggg-ggguacccuu
            +++|++++-+++++---++++----+++++++|+++---++-++--|++++++++++
            +++-++++-+++++-||++++||||+++++++-+++-||++-++---++++++++++
    REV:    gucguuccaauggga--ggcg----uucccauagggg--gagucguacccaugggag
	
	gcagcugcagcagcugcugcaccgccagcaaucacugccccuaugccaccguguccuguauggugagaggggccagaaggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcggaggguaa
	(((((.((....)).))))).(((((..........((((((....(((((((.....)))))))..))))))(((((((.(((((...((((....((((((((((...((.((..((((((((((...))))))))))...)).)).))).))))))))))).))))).)))).))).)))))...(((((....)))))..

##################################################

##################################################
>Contig9391.553.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.6286365	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cag-aaggauauccgugcugcugaggagggua-cccaugcugaggg-ggguacccuu
            +++|++++-+++++---++++----+++++++|+++---++-++--|++++++++++
            +++-++++-+++++-||++++||||+++++++-+++-||++-++---++++++++++
    REV:    gucguuccaauggga--ggcg----uucccauagggg--gagucguacccaugggag
	
	gcagcagcugcugcaccgccagcaaucacugccccuaugccaccguguccuguauggugagaggggccagaaggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcggaggguaa
	(((((....))))).(((((..........((((((....(((((((.....)))))))..))))))(((((((.(((((...((((....((((((((((...((.((..((((((((((...))))))))))...)).)).))).))))))))))).))))).)))).))).)))))...(((((....)))))..

##################################################

##################################################
>Contig9391.555.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.6286365	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cag-aaggauauccgugcugcugaggagggua-cccaugcugaggg-ggguacccuu
            +++|++++-+++++---++++----+++++++|+++---++-++--|++++++++++
            +++-++++-+++++-||++++||||+++++++-+++-||++-++---++++++++++
    REV:    gucguuccaauggga--ggcg----uucccauagggg--gagucguacccaugggag
	
	agcagcugcugcaccgccagcaaucacugccccuaugccaccguguccuguauggugagaggggccagaaggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcg
	.((((..(((((.(((((..........((((((....(((((((.....)))))))..))))))(((((((.(((((...((((....((((((((((...((.((..((((((((((...))))))))))...)).)).))).))))))))))).))))).)))).))).)))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig9391.558.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.6286365	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cag-aaggauauccgugcugcugaggagggua-cccaugcugaggg-ggguacccuu
            +++|++++-+++++---++++----+++++++|+++---++-++--|++++++++++
            +++-++++-+++++-||++++||||+++++++-+++-||++-++---++++++++++
    REV:    gucguuccaauggga--ggcg----uucccauagggg--gagucguacccaugggag
	
	agcugcugcaccgccagcaaucacugccccuaugccaccguguccuguauggugagaggggccagaaggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcg
	.((.(((((.(((((..........((((((....(((((((.....)))))))..))))))(((((((.(((((...((((....((((((((((...((.((..((((((((((...))))))))))...)).)).))).))))))))))).))))).)))).))).))))))))))...)).

##################################################

##################################################
>Contig9391.562.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.6286365	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cag-aaggauauccgugcugcugaggagggua-cccaugcugaggg-ggguacccuu
            +++|++++-+++++---++++----+++++++|+++---++-++--|++++++++++
            +++-++++-+++++-||++++||||+++++++-+++-||++-++---++++++++++
    REV:    gucguuccaauggga--ggcg----uucccauagggg--gagucguacccaugggag
	
	gcugcaccgccagcaaucacugccccuaugccaccguguccuguauggugagaggggccagaaggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagcc
	(((((.(((((..........((((((....(((((((.....)))))))..))))))(((((((.(((((...((((....((((((((((...((.((..((((((((((...))))))))))...)).)).))).))))))))))).))))).)))).))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig9391.567.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.6286365	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cag-aaggauauccgugcugcugaggagggua-cccaugcugaggg-ggguacccuu
            +++|++++-+++++---++++----+++++++|+++---++-++--|++++++++++
            +++-++++-+++++-||++++||||+++++++-+++-||++-++---++++++++++
    REV:    gucguuccaauggga--ggcg----uucccauagggg--gagucguacccaugggag
	
	accgccagcaaucacugccccuaugccaccguguccuguauggugagaggggccagaaggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcggaggguaa
	.(((((..........((((((....(((((((.....)))))))..))))))(((((((.(((((...((((....((((((((((...((.((..((((((((((...))))))))))...)).)).))).))))))))))).))))).)))).))).)))))...(((((....)))))..

##################################################

##################################################
>Contig9391.580.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-0.919821666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugcugagga-ggguacccaugcugagggg
            ++-++-++--|++++++++---++-+++++
            ++-++-++---++++++++--|++-+++++
    REV:    ggggagucguacccaugggag-gaguuccc
	
	acugccccuaugccaccguguccuguauggugagaggggccagaaggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcggaggguaa
	.((((((((....(((((((.....)))))))..)))))).))..((....))...((.((.((..((((((((...((.(((((....))))).))..))))))))...)).)).))..(((((((.((.(((((.(((.(((....)))))).))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig9391.583.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	-1.552096	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggauauccgugcugcugaggagggua-cccaugcugaggg-ggguacccuu
            ++++-+++++---++++----+++++++|+++---++-++--|++++++++++
            ++++-+++++-||++++||||+++++++-+++-||++-++---++++++++++
    REV:    uuccaauggga--ggcg----uucccauagggg--gagucguacccaugggag
	
	gccccuaugccaccguguccuguauggugagaggggccagaaggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcggaggguaa
	((((((....(((((((.....)))))))..))))))...((((.(((((...((((....((((((((((...((.((..((((((((((...))))))))))...)).)).))).))))))))))).))))).))))((.(((((.....))))))).........

##################################################

##################################################
>Contig9391.583.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-0.919821666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugcugagga-ggguacccaugcugagggg
            ++-++-++--|++++++++---++-+++++
            ++-++-++---++++++++--|++-+++++
    REV:    ggggagucguacccaugggag-gaguuccc
	
	gccccuaugccaccguguccuguauggugagaggggccagaaggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcggaggguaa
	((((((....(((((((.....)))))))..)))))).....((....))...((.((.((..((((((((...((.(((((....))))).))..))))))))...)).)).))..(((((((.((.(((((.(((.(((....)))))).))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig9391.614.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	-1.552096	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggauauccgugcugcugaggagggua-cccaugcugaggg-ggguacccuu
            ++++-+++++---++++----+++++++|+++---++-++--|++++++++++
            ++++-+++++-||++++||||+++++++-+++-||++-++---++++++++++
    REV:    uuccaauggga--ggcg----uucccauagggg--gagucguacccaugggag
	
	aggggccagaaggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcggaggguaa
	....(((..((((.(((((...((((....((((((((((...((.((..((((((((((...))))))))))...)).)).))).))))))))))).))))).))))((.(((((.....)))))))....)))..

##################################################

##################################################
>Contig9391.624.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-0.919821666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugcugagga-ggguacccaugcugagggg
            ++-++-++--|++++++++---++-+++++
            ++-++-++---++++++++--|++-+++++
    REV:    ggggagucguacccaugggag-gaguuccc
	
	aggauauccgugcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcggaggguaa
	.((....))...((.((.((..((((((((...((.(((((....))))).))..))))))))...)).)).))..(((((((.((.(((((.(((.(((....)))))).))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig9391.635.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-0.919821666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugcugagga-ggguacccaugcugagggg
            ++-++-++--|++++++++---++-+++++
            ++-++-++---++++++++--|++-+++++
    REV:    ggggagucguacccaugggag-gaguuccc
	
	gcugcugaggaggguacccaugcugagggggguacccuugaggaggguacccaugcugagggggauacccuugcggaggguaaccuugcugaggcggguagccuugcggaggguaa
	.((.((.((..((((((((...((.(((((....))))).))..))))))))...)).)).))..(((((((.((.(((((.(((.(((....)))))).))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig942.872.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	-1.61922833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggaaaaaugcggugcgccccuuuuuucucccc
            +++++++++-++----+++++++--+++++++++
            +++++++++-++||||+++++++--+++++++++
    REV:    uucuuuuuuuug----gugggggggggagagggg
	
	cuggugggcucuuucuuuuuuucgcaaacccggcgcgcauuauacagggaaaaaugcggugcgccccuuuuuucuccccuuuugggggagagggggggggugguuuuuuuucuuaaaacccaccac
	.(((((((..............(((.......)))..........(((((((((.((....(((((((..(((((((((.....)))))))))..))))))))).)))))))))....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig942.893.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-0.8806355	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagggg-gggggugguuuuuuuucuuaaaacccaccac
            ++++++--|+++++++++++----+++--------+++++
            ++++++---+++++++++++-|||+++||||||||+++++
    REV:    cucuucauacucuuauuaagu---aga--------uggug
	
	ucgcaaacccggcgcgcauuauacagggaaaaaugcggugcgccccuuuuuucuccccuuuugggggagagggggggggugguuuuuuuucuuaaaacccaccaccaccgugguagaugaauuauucucauacuucucgggggggggagugggcgaucgcuccccgcgccacccaaacaagggggggggggggggggcugguggugug
	.((((.(((..(((((((((...........)))))).)))(((((((((..(((((((((((((.((((((..(((((((((((....(((........(((((....)))))))).)))))))))))...)))))).((..(((((((((....)))))))))...)).))))))...)))))))..))))))))).)))..))))

##################################################

##################################################
>Contig942.898.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-0.8806355	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagggg-gggggugguuuuuuuucuuaaaacccaccac
            ++++++--|+++++++++++----+++--------+++++
            ++++++---+++++++++++-|||+++||||||||+++++
    REV:    cucuucauacucuuauuaagu---aga--------uggug
	
	aacccggcgcgcauuauacagggaaaaaugcggugcgccccuuuuuucuccccuuuugggggagagggggggggugguuuuuuuucuuaaaacccaccaccaccgugguagaugaauuauucucauacuucucgggggggggagugggcgaucgcuccccgcgccacccaaacaagggggggggggggggggcugguggugug
	.((((.(((((((((...........)))))).)))(((((((((..(((((((((((((.((((((..(((((((((((....(((........(((((....)))))))).)))))))))))...)))))).((..(((((((((....)))))))))...)).))))))...)))))))..)))))))))....)).)).

##################################################

##################################################
>Contig942.906.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	-1.61922833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggaaaaaugcggugcgccccuuuuuucucccc
            +++++++++-++----+++++++--+++++++++
            +++++++++-++||||+++++++--+++++++++
    REV:    uucuuuuuuuug----gugggggggggagagggg
	
	gcgcauuauacagggaaaaaugcggugcgccccuuuuuucuccccuuuugggggagagggggggggugguuuuuuuucuuaaaacccaccaccaccgugguagaugaauuauucucauacuucucgggggggggagugggcgaucgcuccccgcgccacccaaacaagggggggggggggggggcugguggugug
	.((((((((..(((((((((.((....(((((((..(((((((((.....)))))))))..))))))))).)))))))))....(((.((.((.(((.((...((((.......))))...)).))))))))))....(((..((.((((((...((.(((......))))))))))).))..))).))))))))

##################################################

##################################################
>Contig942.906.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-1.52051283333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggaaaaaugcggugcgccccuuuuuucucccc
            +++++++++-++----++++++++++++++++++
            +++++++++-++||||++++++++++++++++++
    REV:    uucuuuuuuuug----gugggggggggagagggg
	
	gcgcauuauacagggaaaaaugcggugcgccccuuuuuucuccccuuuugggggagagggggggggugguuuuuuuucuuaaaacccaccaccaccgugguagaugaauuauucucauacuucucgggggggggagugggcgaucgcuccccgcgccacccaaacaagggggggggggggggggcugguggugug
	.((((((((..(((((((((.((....((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))).)))))))))....(((.((.((.(((.((...((((.......))))...)).))))))))))....(((..((.((((((...((.(((......))))))))))).))..))).))))))))

##################################################

##################################################
>Contig942.916.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-1.52051283333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggaaaaaugcggugcgccccuuuuuucucccc
            +++++++++-++----++++++++++++++++++
            +++++++++-++||||++++++++++++++++++
    REV:    uucuuuuuuuug----gugggggggggagagggg
	
	cagggaaaaaugcggugcgccccuuuuuucuccccuuuugggggagagggggggggugguuuuuuuucuuaaaacccaccaccaccgugguagaugaauuauucucauacuucucgggggggggagugggcgaucgcuccccgcgccacccaaacaagggggggggggggggggcugguggugu
	.(((((((((.((....((((((((((((((((((.....)))))))))))))))))))).)))))))))......((((((((((.......((((.......)))).((((((.....(((((((((....)))))))))...((.(((......))).)).))))))..)).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig942.916.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	-1.61922833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggaaaaaugcggugcgccccuuuuuucucccc
            +++++++++-++----+++++++--+++++++++
            +++++++++-++||||+++++++--+++++++++
    REV:    uucuuuuuuuug----gugggggggggagagggg
	
	cagggaaaaaugcggugcgccccuuuuuucuccccuuuugggggagagggggggggugguuuuuuuucuuaaaacccaccaccaccgugguagaugaauuauucucauacuucucgggggggggagugggcgaucgcuccccgcgccacccaaacaagggggggggggggggggcugguggugu
	.(((((((((.((....(((((((..(((((((((.....)))))))))..))))))))).)))))))))......((((((((((.......((((.......)))).((((((.....(((((((((....)))))))))...((.(((......))).)).))))))..)).)))))))).

##################################################

##################################################
>Contig942.926.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.04	MeanVal:	-0.53963	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggugc--gccccuuuuuucuccccu---uuuggg
            +++-+++||+++++++++--+++++++|||++++++
            +++-+++--+++++++++--+++++++---++++++
    REV:    ugugguggucgggggggggggggggggaacaaaccc
	
	ugcggugcgccccuuuuuucuccccuuuugggggagagggggggggugguuuuuuuucuuaaaacccaccaccaccgugguagaugaauuauucucauacuucucgggggggggagugggcgaucgcuccccgcgccacccaaacaagggggggggggggggggcugguggugug
	.(((.((((((((((((..(((((((((((((.((((((.(((((((((.((((......)))).))))).)).)).......((((.......)))).)))))).((..(((((((((....)))))))))...)).))))))...)))))))..)))))))))..))).))).

##################################################

##################################################
>Contig942.926.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-0.8806355	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagggg-gggggugguuuuuuuucuuaaaacccaccac
            ++++++--|+++++++++++----+++--------+++++
            ++++++---+++++++++++-|||+++||||||||+++++
    REV:    cucuucauacucuuauuaagu---aga--------uggug
	

>Contig942.926.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.04	MeanVal:	-0.53963	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggugc--gccccuuuuuucuccccu---uuuggg
            +++-+++||+++++++++--+++++++|||++++++
            +++-+++--+++++++++--+++++++---++++++
    REV:    ugugguggucgggggggggggggggggaacaaaccc
	
	ugcggugcgccccuuuuuucuccccuuuugggggagagggggggggugguuuuuuuucuuaaaacccaccaccaccgugguagaugaauuauucucauacuucucgggggggggagugggcgaucgcuccccgcgccacccaaacaagggggggggggggggggcugguggugug
	.(((.((((((((((((..(((((((((((((.((((((..(((((((((((....(((........(((((....)))))))).)))))))))))...)))))).((..(((((((((....)))))))))...)).))))))...)))))))..)))))))))..))).))).

##################################################

##################################################
>Contig942.933.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-0.8806355	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagggg-gggggugguuuuuuuucuuaaaacccaccac
            ++++++--|+++++++++++----+++--------+++++
            ++++++---+++++++++++-|||+++||||||||+++++
    REV:    cucuucauacucuuauuaagu---aga--------uggug
	
	cgccccuuuuuucuccccuuuugggggagagggggggggugguuuuuuuucuuaaaacccaccaccaccgugguagaugaauuauucucauacuucucgggggggggagugggcgaucgcuccccgcgccacccaaacaagggggggggggggggggcu
	.(((((((((..(((((((((((((.((((((..(((((((((((....(((........(((((....)))))))).)))))))))))...)))))).((..(((((((((....)))))))))...)).))))))...)))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig9521.1113.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-1.424967	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgucguccagugauugaggucgguacuuc--ucgac-ccaugg
            +++++--++++++-------++++++++-||+++++|+++-++
            +++++-|++++++|||||||++++++++---+++++-+++-++
    REV:    gcagcc-gucgcu-------gccgugaguaagguugagguucc
	
	cggugagcggugacgucguccagugauugaggucgguacuucucgacccaugguguugccuuggaguuggaaugagugccgucgcugccgacggcaauagauuugccuuuggaagaggcguuucuguucugcuucuca
	.((.((((((...(((((..((((((.......((((((((.((((((((.((.....)).))).)))))...)))))))))))))).)))))..((((((..((((((.....))))))..)))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig9521.1125.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-1.424967	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgucguccagugauugaggucgguacuuc--ucgac-ccaugg
            +++++--++++++-------++++++++-||+++++|+++-++
            +++++-|++++++|||||||++++++++---+++++-+++-++
    REV:    gcagcc-gucgcu-------gccgugaguaagguugagguucc
	
	acgucguccagugauugaggucgguacuucucgacccaugguguugccuuggaguuggaaugagugccgucgcugccgacggcaauagauuugccuuuggaagaggcguuucuguucugcu
	.(((((..((((((.......((((((((.((((((((.((.....)).))).)))))...)))))))))))))).)))))((((((((..((((((.....))))))..)))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig958.705.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.219802	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaauuggagcagcuccguacguuggauaugucucauuguaagaguuuggag
            ++++++--++++++--++-----++-++++-++++++++----++++++++
            ++++++--++++++-|++--|||++|++++|++++++++||||++++++++
    REV:    uuuaacacuguugaa-cggu---uc-guau-gaguagca----cgagccuu
	
	acugcuagagaucugaggcugcuggugguggaacagugcgacgcguucaagcacuuaccguccagcaucaacagccucaaguccuuggagguaaugucgcuaacuggauccaguaucaggguguugccuucgucuauacaggaauuggagcagcuccguacguuggauaugucucauuguaagaguuuggagucacuuccgagcacgaugaguaugcuuggcaaguugucacaauuua
	.(((.((((((..((((((((.(((((.((((..(((((...........))))).....)))).))))).))))))))..))...((((((((..((.((.((((....))))...))))..)))))))).))))..)))((((((..((((((..((.....((.((((.((((((((....((((((((....))))))))))))))))))))))..)).))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>Contig958.709.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.310428166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagg--aauuggagcagcuccguacguuggauaugucucauuguaagaguuuggag
            ++++||+++++--++++++--++-----++-++++-++++++++----++++++++
            ++++--+++++--++++++-|++--|||++|++++|++++++++||||++++++++
    REV:    guucauuuaacacuguugaa-cggu---uc-guau-gaguagca----cgagccuu
	
	cuagagaucugaggcugcuggugguggaacagugcgacgcguucaagcacuuaccguccagcaucaacagccucaaguccuuggagguaaugucgcuaacuggauccaguaucaggguguugccuucgucuauacaggaauuggagcagcuccguacguuggauaugucucauuguaagaguuuggagucacuuccgagcacgaugaguaugcuuggcaaguugucacaauuuacuug
	.((((((..((((((((.(((((.((((..(((((...........))))).....)))).))))).))))))))..))...((((((((..((.((.((((....))))...))))..)))))))).))))..(((((((((..((((((..((.....((.((((.((((((((....((((((((....))))))))))))))))))))))..)).))))))..)))))..))))

##################################################

##################################################
>Contig958.709.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.219802	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaauuggagcagcuccguacguuggauaugucucauuguaagaguuuggag
            ++++++--++++++--++-----++-++++-++++++++----++++++++
            ++++++--++++++-|++--|||++|++++|++++++++||||++++++++
    REV:    uuuaacacuguugaa-cggu---uc-guau-gaguagca----cgagccuu
	
	cuagagaucugaggcugcuggugguggaacagugcgacgcguucaagcacuuaccguccagcaucaacagccucaaguccuuggagguaaugucgcuaacuggauccaguaucaggguguugccuucgucuauacaggaauuggagcagcuccguacguuggauaugucucauuguaagaguuuggagucacuuccgagcacgaugaguaugcuuggcaaguugucacaauuuacuug
	.((((((..((((((((.(((((.((((..(((((...........))))).....)))).))))).))))))))..))...((((((((..((.((.((((....))))...))))..)))))))).)))).....((((((..((((((..((.....((.((((.((((((((....((((((((....))))))))))))))))))))))..)).))))))..)))))).....

##################################################

##################################################
>Contig958.713.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.310428166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagg--aauuggagcagcuccguacguuggauaugucucauuguaagaguuuggag
            ++++||+++++--++++++--++-----++-++++-++++++++----++++++++
            ++++--+++++--++++++-|++--|||++|++++|++++++++||||++++++++
    REV:    guucauuuaacacuguugaa-cggu---uc-guau-gaguagca----cgagccuu
	
	agaucugaggcugcuggugguggaacagugcgacgcguucaagcacuuaccguccagcaucaacagccucaaguccuuggagguaaugucgcuaacuggauccaguaucaggguguugccuucgucuauacaggaauuggagcagcuccguacguuggauaugucucauuguaagaguuuggagucacuuccgagcacgaugaguaugcuuggcaaguugucacaauuuacuug
	.((..((((((((.(((((.((((..(((((...........))))).....)))).))))).))))))))..))..(((((((((..((.((.((((....))))...))))..)))))))))......(((((((((..((((((..((.....((.((((.((((((((....((((((((....))))))))))))))))))))))..)).))))))..)))))..))))

##################################################

##################################################
>Contig958.713.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.219802	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaauuggagcagcuccguacguuggauaugucucauuguaagaguuuggag
            ++++++--++++++--++-----++-++++-++++++++----++++++++
            ++++++--++++++-|++--|||++|++++|++++++++||||++++++++
    REV:    uuuaacacuguugaa-cggu---uc-guau-gaguagca----cgagccuu
	
	agaucugaggcugcuggugguggaacagugcgacgcguucaagcacuuaccguccagcaucaacagccucaaguccuuggagguaaugucgcuaacuggauccaguaucaggguguugccuucgucuauacaggaauuggagcagcuccguacguuggauaugucucauuguaagaguuuggagucacuuccgagcacgaugaguaugcuuggcaaguugucacaauuuacuug
	.((..((((((((.(((((.((((..(((((...........))))).....)))).))))).))))))))..))..(((((((((..((.((.((((....))))...))))..))))))))).........((((((..((((((..((.....((.((((.((((((((....((((((((....))))))))))))))))))))))..)).))))))..)))))).....

##################################################

##################################################
>Contig9602.325.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	1.28327333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagcaa-agggagaaggagaugauggagagggugauggau
            ++++--|+++++---+++++++++---++++++++-++++
            ++++---+++++-||+++++++++|||++++++++-++++
    REV:    gucgagguuccua--cuucuauug---uucccacuucuug
	
	acaucaacgccggcguugaugagugcauagcaaagggagaaggagaugauggagagggugauggauguagcgagguaagcuccuccauacuugguuagaaguugcuuagcuuggucucccuuggauuuuuguucuucacccuuguuaucuucauccuuggagcuga
	.((((((((....))))))))......((((..(((((...(((((((((...((((((((.((((....((((.(((((..(((((....))).....))..))))).))))...(((...))).....)))).))))))))))))))))).)))))...)))).

##################################################

##################################################
>Contig9602.351.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	1.28327333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagcaa-agggagaaggagaugauggagagggugauggau
            ++++--|+++++---+++++++++---++++++++-++++
            ++++---+++++-||+++++++++|||++++++++-++++
    REV:    gucgagguuccua--cuucuauug---uucccacuucuug
	
	auagcaaagggagaaggagaugauggagagggugauggauguagcgagguaagcuccuccauacuugguuagaaguugcuuagcuuggucucccuuggauuuuuguucuucacccuuguuaucuucauccuuggagcuga
	.((((..(((((...(((((((((...((((((((.((((....((((.(((((..(((((....))).....))..))))).))))...(((...))).....)))).))))))))))))))))).)))))...)))).

##################################################

##################################################
>Contig9720.1036.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.30	MeanVal:	0.6028725	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcuuuuuuuuucccccgguaga-ggggggguaaau
            ++++-++++---++++++++++---|+++++++-++++
            ++++-++++-||++++++++++----+++++++-++++
    REV:    ggcccaaaau--gggggggccaaaaacccccucuuuug
	
	gccgccuuccuucguucaauugaauucguuggggcuuggggggguuugggggugggggggggaggaaagcgccccuauaaagggggggcuguaauuaaaaaauuucuaucggcgccggcuuuuuuuuucccccgguagaggggggguaaauagggguuuucucccccaaaaaccggggggguaaaacccgga
	((((.((((((((.((((.((((((((.((........)).))))))))...)))).))))))))..(((.(((((.....))))).)))...................)))).((((.((((...((((((((((...(((((((.((((....)))).)))))))....)))))))))).)))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig9720.1095.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.30	MeanVal:	0.6028725	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcuuuuuuuuucccccgguaga-ggggggguaaau
            ++++-++++---++++++++++---|+++++++-++++
            ++++-++++-||++++++++++----+++++++-++++
    REV:    ggcccaaaau--gggggggccaaaaacccccucuuuug
	
	gggaggaaagcgccccuauaaagggggggcuguaauuaaaaaauuucuaucggcgccggcuuuuuuuuucccccgguagaggggggguaaauagggguuuucucccccaaaaaccggggggguaaaacccggagg
	((.((((((((.(((((.....))))).)))............))))).))....((((.((((...((((((((((...(((((((.((((....)))).)))))))....)))))))))).)))).))))...

##################################################

##################################################
>Contig9720.1102.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.30	MeanVal:	0.6028725	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcuuuuuuuuucccccgguaga-ggggggguaaau
            ++++-++++---++++++++++---|+++++++-++++
            ++++-++++-||++++++++++----+++++++-++++
    REV:    ggcccaaaau--gggggggccaaaaacccccucuuuug
	
	aagcgccccuauaaagggggggcuguaauuaaaaaauuucuaucggcgccggcuuuuuuuuucccccgguagaggggggguaaauagggguuuucucccccaaaaaccggggggguaaaacccggagg
	.(((.(((((.....))))).)))........................((((.((((...((((((((((...(((((((.((((....)))).)))))))....)))))))))).)))).))))...

##################################################

##################################################
>Contig9720.1116.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.99	MeanVal:	0.9233505	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuuucccccgguaga-ggggggguaaau
            ++++-++++++++++---|+++++++-++++
            ++++-++++++++++----+++++++-++++
    REV:    aaaaugggggggccaaaaacccccucuuuug
	
	agggggggcuguaauuaaaaaauuucuaucggcgccggcuuuuuuuuucccccgguagaggggggguaaauagggguuuucucccccaaaaaccggggggguaaaacccg
	.(((((.((((.((((....)))).....)))).)).....((((.((((((((((...(((((((.((((....)))).)))))))....)))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>Contig9720.1123.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.30	MeanVal:	0.6028725	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcuuuuuuuuucccccgguaga-ggggggguaaau
            ++++-++++---++++++++++---|+++++++-++++
            ++++-++++-||++++++++++----+++++++-++++
    REV:    ggcccaaaau--gggggggccaaaaacccccucuuuug
	
	gcuguaauuaaaaaauuucuaucggcgccggcuuuuuuuuucccccgguagaggggggguaaauagggguuuucucccccaaaaaccggggggguaaaacccgga
	((((.((((....)))).....)))).((((.((((...((((((((((...(((((((.((((....)))).)))))))....)))))))))).)))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig9720.1147.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.30	MeanVal:	0.6028725	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccggcuuuuuuuuucccccgguaga-ggggggguaaau
            ++++-++++---++++++++++---|+++++++-++++
            ++++-++++-||++++++++++----+++++++-++++
    REV:    ggcccaaaau--gggggggccaaaaacccccucuuuug
	
	gcgccggcuuuuuuuuucccccgguagaggggggguaaauagggguuuucucccccaaaaaccggggggguaaaacccggagg
	...((((.((((...((((((((((...(((((((.((((....)))).)))))))....)))))))))).)))).))))...

##################################################

##################################################
>Contig9724.794.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	4.64098933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuucuucaccuca--ggugaugaugcuugagaguuaugucguucagcuu-cugagcgugcagaagacggc--------acgug-gcguu
            +++--++-++--+++||++--+++--++++-++++----++++++++++--|++++----+++-++++++++||||||||+++++|+++++
            +++--++|++--+++--++--+++--++++-++++-|||++++++++++---++++||||+++-++++++++--------+++++-+++++
    REV:    ccguuga-guaaaguauucguugcguugagguuucc---cagcgaguuguuugacu----uguguuuugcuguauaaguuugcacacgcaa
	
	gguuucuucaccucaggugaugaugcuugagaguuaugucguucagcuucugagcgugcagaagacggcacguggcguuuauuaacuccaucaacugugggagagguauuauguaucuacaacgcacacguuugaauaugucguuuuguguucaguuuguugagcgacccuuuggaguugcguugcuuaugaaaugaguugccg
	(((..((.((..(((((..(((..((((.((((....((((((((((..((((....(((.((((((((((((((((((.......(((((.....)))))..((((((...))))))..))))).)))))........)))))))).)))))))...)))))))))).)))).))))..)))..))..)))..))))..))).

##################################################

##################################################
>Contig9724.799.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	1.88086266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucaccuca--ggugaugaugcuugagaguuaugucguucagcuu-cugagcgugcagaagacggc--------acgug-gcguu
            ++++--+++||++--+++--++++-++++----++++++++++--|++++----+++-++++++++||||||||+++++|+++++
            ++++--+++--++--+++--++++-++++-|||++++++++++---++++||||+++-++++++++--------+++++-+++++
    REV:    gaguaaaguauucguugcguugagguuucc---cagcgaguuguuugacu----uguguuuugcuguauaaguuugcacacgcaa
	
	cuucaccucaggugaugaugcuugagaguuaugucguucagcuucugagcgugcagaagacggcacguggcguuuauuaacuccaucaacugugggagagguauuauguaucuacaacgcacacguuugaauaugucguuuuguguucaguuuguugagcgacccuuuggaguugcguugcuuaugaaaugagu
	.((((..(((((..(((..((((.((((....((((((((((..((((....(((.((((((((((((((((((.......(((((.....)))))..((((((...))))))..))))).)))))........)))))))).)))))))...)))))))))).)))).))))..)))..))..)))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig9724.804.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.397828333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca-------ggugaugaugcuugagaguuaugucguucagcuu-cugagcgugcagaagacggc--------acgug-gcguu
            ++++|||||||++--+++--++++-++++----++++++++++--|++++----+++-++++++++||||||||+++++|+++++
            ++++-------++--+++--++++-++++-|||++++++++++---++++||||+++-++++++++--------+++++-+++++
    REV:    gaguaaaguauucguugcguugagguuucc---cagcgaguuguuugacu----uguguuuugcuguauaaguuugcacacgcaa
	
	ccucaggugaugaugcuugagaguuaugucguucagcuucugagcgugcagaagacggcacguggcguuuauuaacuccaucaacugugggagagguauuauguaucuacaacgcacacguuugaauaugucguuuuguguucaguuuguugagcgacccuuuggaguugcguugcuuaugaaaugagu
	.((((((..(((..((((.((((....((((((((((..((((....(((.((((((((((((((((((.......(((((.....)))))..((((((...))))))..))))).)))))........)))))))).)))))))...)))))))))).)))).))))..)))..)).......)))).

##################################################

##################################################
>Contig9724.807.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.474486999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggugaugaugcuugagaguuaugucguucagcuu-cugagcgugcagaagacggc--------acgug-gcguu
            +++--+++--++++-++++----++++++++++--|++++----+++-++++++++||||||||+++++|+++++
            +++--+++--++++-++++-|||++++++++++---++++||||+++-++++++++--------+++++-+++++
    REV:    uucguugcguugagguuucc---cagcgaguuguuugacu----uguguuuugcuguauaaguuugcacacgcaa
	
	caggugaugaugcuugagaguuaugucguucagcuucugagcgugcagaagacggcacguggcguuuauuaacuccaucaacugugggagagguauuauguaucuacaacgcacacguuugaauaugucguuuuguguucaguuuguugagcgacccuuuggaguugcguugcuua
	.(((..(((..((((.((((....((((((((((..((((....(((.((((((((((((((((((.......(((((.....)))))..((((((...))))))..))))).)))))........)))))))).)))))))...)))))))))).)))).))))..)))..))).

##################################################

##################################################
>Contig9761.642.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	2.77906	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcaguuucccugguuuguugaacaa------cagcaaca-guucguccgugauggg
            ++-++-++++++----++++++++--||||||++++--++|+++++++--+++++++
            ++-++-++++++||||++++++++--------++++--++-+++++++||+++++++
    REV:    ucaucuaaggga----acaacuugggcggcaagucggggugcaaguag--acuacuc
	
	cagcaguuucccugguuuguugaacaacagcaacaguucguccgugauggguggaucucaucagaugaacguggggcugaacggcggguucaacaagggaaucuacuc
	.((.((.((((((....((((((((..((((..(((((((((..(((((((.....)))))))))))))).))..))))........)))))))))))))).)).)).

##################################################

##################################################
>Contig9761.645.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.703516666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguuucccugguuuguugaacaa------cagcaaca-guucguccgugauggg
            ++-++++++----++++++++--||||||++++--++|+++++++--+++++++
            ++-++++++||||++++++++--------++++--++-+++++++||+++++++
    REV:    ucuaaggga----acaacuugggcggcaagucggggugcaaguag--acuacuc
	
	caguuucccugguuuguugaacaacagcaacaguucguccgugauggguggaucucaucagaugaacguggggcugaacggcggguucaacaagggaaucua
	.((.((((((....((((((((..((((..(((((((((..(((((((.....)))))))))))))).))..))))........)))))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>Contig9761.648.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccugguuuguugaacaa------cagcaaca-guucguccgugauggg
            ++++++----++++++++--||||||++++--++|+++++++--+++++++
            ++++++||||++++++++--------++++--++-+++++++||+++++++
    REV:    aaggga----acaacuugggcggcaagucggggugcaaguag--acuacuc
	
	uuucccugguuuguugaacaacagcaacaguucguccgugauggguggaucucaucagaugaacguggggcugaacggcggguucaacaagggaau
	.((((((....((((((((..((((..(((((((((..(((((((.....)))))))))))))).))..))))........)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig9761.656.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuguugaacaa------cagcaaca-guucguccgugauggg
            ++++++++++--||||||++++--++|+++++++--+++++++
            ++++++++++--------++++--++-+++++++||+++++++
    REV:    gaacaacuugggcggcaagucggggugcaaguag--acuacuc
	
	guuuguugaacaacagcaacaguucguccgugauggguggaucucaucagaugaacguggggcugaacggcggguucaacaagg
	.((((((((((..((((..(((((((((..(((((((.....)))))))))))))).))..))))........)))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig9778.610.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	0.0447446666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaguuguugagggaacuacgguuggauaucaaaggc
            +++++++++++---++-+++-++++-----++++++
            +++++++++++--|++-+++-++++-||||++++++
    REV:    uucgacggcucga-ugcugugaaccc----uuuucg
	
	ggugaguggauucaaguuguugagggaacuacgguuggauaucaaaggcuguugcuuuucccaagugucguagcucggcagcuuaggcuuguugucgaucagagucgggcugauccgcuuaucu
	((((((((((((.(((((((((((...((.(((.((((.....((((((....)))))).)))).))).))..))))))))))).((((((...((.....))..)))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig979.920.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.0280169999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgagauaccgucucuuguc--gaccgugguggagauauacaug
            ++++-++++-++-++-+++||++++++++++--------++++
            ++++-++++-++|++-+++--++++++++++||||||||++++
    REV:    gcucagugggag-gaucgguacugguacuac--------guac
	
	acgagauaccgucucuugucgaccgugguggagauauacauguaagacaugcaucauggucauggcuaggagggugacucg
	.((((.((((.((.((.(((((((((((((........((((.....))))))))))))))..))).)))).)))).))))

##################################################

##################################################
>Contig979.925.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.0263229999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaccgucucuuguc--gaccgugguggagauauacaug
            ++++-++-++-+++||++++++++++--------++++
            ++++-++|++-+++--++++++++++||||||||++++
    REV:    gugggag-gaucgguacugguacuac--------guac
	
	auaccgucucuugucgaccgugguggagauauacauguaagacaugcaucauggucauggcuaggaggguga
	.((((.((.((.(((((((((((((........((((.....))))))))))))))..))).)))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig9835.505.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	9.292092	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacggagaaggagcaagagacccagccgcguucgacggc-guggaccuuuaggaggc--cggugaugauaucggaguagg
            ++++++++---++-++++---++++--------++++++|+++++------++++--||++++++-++-+++++----++
            ++++++++---++-++++---++++-|||||||++++++-+++++||||||++++----++++++|++-+++++-|||++
    REV:    uugccucucuaucuuucuacagguua-------cugccgucgccu------ccucgacagccacu-cucuagcug---cc
	
	ggacggagaaggagcaagagacccagccgcguucgacggcguggaccuuuaggaggccggugaugauaucggaguaggagucuuugguggagguguacuuuuucaccgaaggaucggagacuccagugcuucugaagaaguuuuuaaccguguucgcguauuggacagggacgucucugaucaccgucgaucucucaccgacagcuccuccgcugccgucauuggacaucuuucuaucucuccguu
	.((((((((...((.((((...((((........(((((((((((......((((..((((((.((.(((((....((...((((((((((((......))))))))))))((((((((((......(((((....)))))......((.((((((.....)))))).))..)))))))))).)).))))).))))))))....))))))))).)))))).))))...)))).))...))))))))

##################################################

##################################################
>Contig9835.553.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.290546666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaggagg----ccggugaugauaucggaguaggagu
            +++++++||||+++++++++-++-++++---+++++
            +++++++----+++++++++-++-++++|||+++++
    REV:    aucuuucuacagguuacugccgucgccu---ccucg
	
	uuaggaggccggugaugauaucggaguaggagucuuugguggagguguacuuuuucaccgaaggaucggagacuccagugcuucugaagaaguuuuuaaccguguucgcguauuggacagggacgucucugaucaccgucgaucucucaccgacagcuccuccgcugccgucauuggacaucuuucuau
	.((((((((((((((((.((.((((...(((((((((((((((((......))))))))))))((((((((((......(((((....)))))......((.((((((.....)))))).))..))))))))))...((((.........)))).))))))))).)).)))))))))....))))))).

##################################################

##################################################
>Contig984.600.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	2.42323766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaagcga--------guugccgcguuugaaa-gaccgaguacaauaauagg
            +++++++--||||||||++++++++++-+++--|++---+++++++----+++
            +++++++----------++++++++++-+++---++---+++++++||||+++
    REV:    uuuuucgaaaagaauaguaauggugcguauugaguuuuaucauguu----ucc
	
	aagaaagcgaguugccgcguuugaaagaccgaguacaauaauaggaccaaagucgucaugucuuuuucacaaagaggaaauuauuauuaaauaaagaacguguuaaauuagcagcaacuugcauggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuuggaacauuagcaugcaaaugucuccaaaugauuaggacaaaauuuaaccccuuuguacuauuuugaguuaugcgugguaaugauaagaaaagcuuuuu
	.(((((((..((((((((((.(((..((...(((((((....(((......((((((...(((((((....)))))))....................(((((.................)))))..))))))........(((((((.(((((((((((((((((((........))))).)))))))))))))))))))))......))))))))))...))...))).))))))))))..........)))))))

##################################################

##################################################
>Contig984.600.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	1.28492333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaagcga--------guugccgcguuugaaa-gaccgaguacaa
            +++++++--||||||||++++++++++-+++--|++---+++++++
            +++++++----------++++++++++-+++---++---+++++++
    REV:    uuuuucgaaaagaauaguaauggugcguauugaguuuuaucauguu
	
	aagaaagcgaguugccgcguuugaaagaccgaguacaauaauaggaccaaagucgucaugucuuuuucacaaagaggaaauuauuauuaaauaaagaacguguuaaauuagcagcaacuugcauggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuuggaacauuagcaugcaaaugucuccaaaugauuaggacaaaauuuaaccccuuuguacuauuuugaguuaugcgugguaaugauaagaaaagcuuuuu
	.(((((((..((((((((((.(((..((...(((((((......(((....)))..(((((.((((((.....)))))).(((((....)))))...)))))........((((....))))..((((.(((.........(((((((.(((((((((((((((((((........))))).)))))))))))))))))))))))).)))).)))))))...))...))).))))))))))..........)))))))

##################################################

##################################################
>Contig984.600.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	2.42323766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaagcga--------guugccgcguuugaaa-gaccgaguacaauaauagg
            +++++++--||||||||++++++++++-+++--|++---+++++++----+++
            +++++++----------++++++++++-+++---++---+++++++||||+++
    REV:    uuuuucgaaaagaauaguaauggugcguauugaguuuuaucauguu----ucc
	
	aagaaagcgaguugccgcguuugaaagaccgaguacaauaauaggaccaaagucgucaugucuuuuucacaaagaggaaauuauuauuaaauaaagaacguguuaaauuagcagcaacuugcauggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuuggaacauuagcaugcaaaugucuccaaaugauuaggacaaaauuuaaccccuuuguacuauuuugaguuaugcgugguaaugauaagaaaagcuuuuu
	.(((((((..((((((((((.(((..((...(((((((....(((......(((.((((((.((((((.....)))))).....................(((((...))))).......)))))).)))...........(((((((.(((((((((((((((((((........))))).)))))))))))))))))))))......))))))))))...))...))).))))))))))..........)))))))

##################################################

##################################################
>Contig984.699.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	3.772855	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuagca-gca--acuu--------gcau-ggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuugga-acauu
            ++++-++|+++||++++||||||||+++-|++++-+++---------+++++++-++++++++++++++|+++++
            ++++-++-+++--++++--------+++--++++-+++|||||||||+++++++|++++++++++++++-+++++
    REV:    uaauggugcguauugaguuuuaucauguuuccccaauu---------uaaaaca-ggauuaguaaaccucuguaa
	
	guguuaaauuagcagcaacuugcauggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuuggaacauuagcaugcaaaugucuccaaaugauuaggacaaaauuuaaccccuuuguacuauuuugaguuaugcgugguaaugauaagaa
	.......((((.((((((((((((.((((.(((.........(((((((.(((((((((((((((((((........))))).)))))))))))))))))))))))).))))..)))........))))..))).)).))))........

##################################################

##################################################
>Contig984.699.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	3.668825	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaaauuagcagcaacuu--------gcau-ggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuugga-acauu
            ++++-----+++--+++++||||||||+++-|++++-+++---------+++++++-++++++++++++++|+++++
            ++++----|+++-|+++++--------+++--++++-+++|||||||||+++++++|++++++++++++++-+++++
    REV:    uaauggug-cgua-uugaguuuuaucauguuuccccaauu---------uaaaaca-ggauuaguaaaccucuguaa
	
	guguuaaauuagcagcaacuugcauggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuuggaacauuagcaugcaaaugucuccaaaugauuaggacaaaauuuaaccccuuuguacuauuuugaguuaugcgugguaaugauaagaa
	..((((.....(((..((((((((.((((.(((.........(((((((.(((((((((((((((((((........))))).)))))))))))))))))))))))).))))..)))........))))).)))....))))........

##################################################

##################################################
>Contig984.699.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	3.496115	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuaaauuagca-gca--acuu--------gcau-ggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuugga-acauu
            ++++--++++-++|+++||++++||||||||+++-|++++-+++---------+++++++-++++++++++++++|+++++
            ++++||++++-++-+++--++++--------+++--++++-+++|||||||||+++++++|++++++++++++++-+++++
    REV:    auag--uaauggugcguauugaguuuuaucauguuuccccaauu---------uaaaaca-ggauuaguaaaccucuguaa
	
	guguuaaauuagcagcaacuugcauggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuuggaacauuagcaugcaaaugucuccaaaugauuaggacaaaauuuaaccccuuuguacuauuuugaguuaugcgugguaaugauaagaa
	.((((..((((.((((((((((((.((((.(((.........(((((((.(((((((((((((((((((........))))).)))))))))))))))))))))))).))))..)))........))))..))).)).))))))))....

##################################################

##################################################
>Contig984.705.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	3.772855	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuagca-gca--acuu--------gcau-ggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuugga-acauu
            ++++-++|+++||++++||||||||+++-|++++-+++---------+++++++-++++++++++++++|+++++
            ++++-++-+++--++++--------+++--++++-+++|||||||||+++++++|++++++++++++++-+++++
    REV:    uaauggugcguauugaguuuuaucauguuuccccaauu---------uaaaaca-ggauuaguaaaccucuguaa
	
	aauuagcagcaacuugcauggggaugauauuuaaauguuuuguauuuaguuauuuggaacauuagcaugcaaaugucuccaaaugauuaggacaaaauuuaaccccuuuguacuauuuugaguuaugcgugguaaug
	.((((.((((((((((((.((((.(((.........(((((((.(((((((((((((((((((........))))).)))))))))))))))))))))))).))))..)))........))))..))).)).)))).

##################################################

##################################################
>Contig9872.614.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.3171705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaugcuggagaugcugaa-ccgaaacgagauugagaugccgg
            ++--++-++++++++++--|+++++++++-------+++++++
            ++--++|++++++++++---+++++++++|||||||+++++++
    REV:    ccgucg-ccucugcggcggcggcuuugcu-------ugcggcu
	
	ccacgaugacgucaccacgguggcggccgugcagaggaugcuggagaugcugaaccgaaacgagauugagaugccgguucauucggcguucguuucggcggcggcgucuccgcugccgggauucgggaugaguccg
	.((((....((((((....))))))..))))....((..((.((((((((((..(((((((((.......(((((((.....))))))))))))))))...))))))))))))..)).((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig9872.618.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.3171705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaugcuggagaugcugaa-ccgaaacgagauugagaugccgg
            ++--++-++++++++++--|+++++++++-------+++++++
            ++--++|++++++++++---+++++++++|||||||+++++++
    REV:    ccgucg-ccucugcggcggcggcuuugcu-------ugcggcu
	
	gaugacgucaccacgguggcggccgugcagaggaugcuggagaugcugaaccgaaacgagauugagaugccgguucauucggcguucguuucggcggcggcgucuccgcugccgggauucgggaugaguccg
	.(((.((((((....))))))..))).....((..((.((((((((((..(((((((((.......(((((((.....))))))))))))))))...))))))))))))..)).((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig9872.635.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.261631833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaugcugaa-ccgaaacgagauugagaugccgg
            ++++++++++--|+++++++++-------+++++++
            ++++++++++---+++++++++|||||||+++++++
    REV:    ccucugcggcggcggcuuugcu-------ugcggcu
	
	ggcggccgugcagaggaugcuggagaugcugaaccgaaacgagauugagaugccgguucauucggcguucguuucggcggcggcgucuccgcugccgggauucgggaugaguccg
	((((((...(((.....))).((((((((((..(((((((((.......(((((((.....))))))))))))))))...)))))))))))))))).((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig9872.648.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.3171705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaugcuggagaugcugaa-ccgaaacgagauugagaugccgg
            ++--++-++++++++++--|+++++++++-------+++++++
            ++--++|++++++++++---+++++++++|||||||+++++++
    REV:    ccgucg-ccucugcggcggcggcuuugcu-------ugcggcu
	
	aggaugcuggagaugcugaaccgaaacgagauugagaugccgguucauucggcguucguuucggcggcggcgucuccgcugccgggauucgggaugaguccg
	.((..((.((((((((((..(((((((((.......(((((((.....))))))))))))))))...))))))))))))..)).((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig9872.653.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.2666915	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuggagaugcugaa-ccgaaacgagauugagaugccgg
            ++-++++++++++--|+++++++++-------+++++++
            ++|++++++++++---+++++++++|||||||+++++++
    REV:    cg-ccucugcggcggcggcuuugcu-------ugcggcu
	
	gcuggagaugcugaaccgaaacgagauugagaugccgguucauucggcguucguuucggcggcggcgucuccgcugccgggauucgggaugaguccgg
	((.((((((((((..(((((((((.......(((((((.....))))))))))))))))...))))))))))))..((.((((((.....))))))))

##################################################

##################################################
>Contig9872.656.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.261631833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaugcugaa-ccgaaacgagauugagaugccgg
            ++++++++++--|+++++++++-------+++++++
            ++++++++++---+++++++++|||||||+++++++
    REV:    ccucugcggcggcggcuuugcu-------ugcggcu
	
	ggagaugcugaaccgaaacgagauugagaugccgguucauucggcguucguuucggcggcggcgucuccgcugccgggauucgggaugaguccgg
	((((((((((..(((((((((.......(((((((.....))))))))))))))))...))))))))))....((.((((((.....))))))))

##################################################

##################################################
>Contig9882.821.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.14	MeanVal:	1.72115916666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucucugagaagagaauccaucuca-cuacg-gauuggauucu
            ++++++-----+++-++++++++--|+++++|+++--++++++
            ++++++--|||+++|++++++++---+++++-+++--++++++
    REV:    uagaggaa---cuc-uagguagguuagguguacuaguuuaaga
	
	ucuacuguguggcgguaguaggcgguucuuugcccuagcuauuuggguugguuuguuugauuguuggguuuuuuuuacugguuaagaguuuggaauuuugauauuguaacaaccucggccuguuagucucugagaagagaauccaucucacuacggauuggauucugcuuuggagaauuugaucauguggauuggauggaucucaaggagauauaaucaguauaaguccagaaguguugauaugaaugaauugca
	.((((((.....))))))...(((((((...((((.........))))..(((((((((((..((((..((....(((((((((.(((.(((..((.........))..))).))).........((((((.....(((.((((((((..((((((((..((((((.......))))))..))).)))))...)))))))))))..)))))).))))))))).))..))))....))))).))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig9882.842.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.14	MeanVal:	1.72115916666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucucugagaagagaauccaucuca-cuacg-gauuggauucu
            ++++++-----+++-++++++++--|+++++|+++--++++++
            ++++++--|||+++|++++++++---+++++-+++--++++++
    REV:    uagaggaa---cuc-uagguagguuagguguacuaguuuaaga
	
	gcgguucuuugcccuagcuauuuggguugguuuguuugauuguuggguuuuuuuuacugguuaagaguuuggaauuuugauauuguaacaaccucggccuguuagucucugagaagagaauccaucucacuacggauuggauucugcuuuggagaauuugaucauguggauuggauggaucucaaggagauauaaucaguauaaguccagaaguguugauaugaaugaauugca
	(((((((...((((.........))))..(((((((((((..((((..((....(((((((((.(((.(((..((.........))..))).))).........((((((.....(((.((((((((..((((((((..((((((.......))))))..))).)))))...)))))))))))..)))))).))))))))).))..))))....))))).))))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig9882.865.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.14	MeanVal:	1.72115916666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucucugagaagagaauccaucuca-cuacg-gauuggauucu
            ++++++-----+++-++++++++--|+++++|+++--++++++
            ++++++--|||+++|++++++++---+++++-+++--++++++
    REV:    uagaggaa---cuc-uagguagguuagguguacuaguuuaaga
	

>Contig9882.865.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	0.800320499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguugguuugu-uugauug--uuggguuuuuuuuacugguua
            ++++-++++++|+++++--||++++--++----+++++++++
            ++++-++++++-+++++----++++--++-|||+++++++++
    REV:    uuaaguaaguauaguugugaagaccugaau---augacuaau
	
	ggguugguuuguuugauuguuggguuuuuuuuacugguuaagaguuuggaauuuugauauuguaacaaccucggccuguuagucucugagaagagaauccaucucacuacggauuggauucugcuuuggagaauuugaucauguggauuggauggaucucaaggagauauaaucaguauaaguccagaaguguugauaugaaugaauug
	.((((.(((((((((((..((((..((....(((((((((.(((.(((..((.........))..))).))).........((((((.....(((.((((((((..((((((((..((((((.......))))))..))).)))))...)))))))))))..)))))).))))))))).))..))))....))))).)))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig9882.939.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.26	MeanVal:	1.9005	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cug-uua-gucucugagaagagaauccaucuca-cuacg-gauuggauucu
            +++|+++|++++++-----+++-++++++++--|+++++|+++--++++++
            +++-+++-++++++--|||+++|++++++++---+++++-+++--++++++
    REV:    gacuaauauagaggaa---cuc-uagguagguuagguguacuaguuuaaga
	
	ccuguuagucucugagaagagaauccaucucacuacggauuggauucugcuuuggagaauuugaucauguggauuggauggaucucaaggagauauaaucaguauaaguccagaaguguugauaugaaugaauugcaauauauuugu
	.((((((((((((.....(((.((((((((..((((((((..((((((.......))))))..))).)))))...)))))))))))..)))))).))).)))........((((.((((((..((......))..)))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig9882.945.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.14	MeanVal:	1.72115916666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucucugagaagagaauccaucuca-cuacg-gauuggauucu
            ++++++-----+++-++++++++--|+++++|+++--++++++
            ++++++--|||+++|++++++++---+++++-+++--++++++
    REV:    uagaggaa---cuc-uagguagguuagguguacuaguuuaaga
	
	agucucugagaagagaauccaucucacuacggauuggauucugcuuuggagaauuugaucauguggauuggauggaucucaaggagauauaaucaguauaaguccagaaguguugauaugaaugaauugcaauauauuugu
	.((((((.....(((.((((((((..((((((((..((((((.......))))))..))).)))))...)))))))))))..))))))................((((.((((((..((......))..)))))).)))).

##################################################

##################################################
>Contig9892.1122.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.422061333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guu-ggucaaa---gaaugggaaaaggugaccgaagaucga
            +++|+++++--|||++++++++------+++++-+++++++
            +++-+++++-----++++++++||||||+++++|+++++++
    REV:    caguccagucauaacuuacucu------cuggc-ucugguu
	
	ccaugauuggaugcguaguuggucaaagaaugggaaaaggugaccgaagaucgagagugguuggucucggucucucauucaauacugaccugaccagggagaguguucaucuuccaguuaguuaaucaugu
	.(((((((((..((...((((((((..((((((((......(((((.(((((((......)))))))))))))))))))).....))))).)))..((((((.......)))))).))...))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig9892.1142.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	-2.21383	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucaaa---gaaugggaaaaggugaccgaagaucga
            +++++--|||++++++++------+++++-+++++++
            +++++-----++++++++||||||+++++|+++++++
    REV:    ccagucauaacuuacucu------cuggc-ucugguu
	
	ggucaaagaaugggaaaaggugaccgaagaucgagagugguuggucucggucucucauucaauacugaccugaccagggagaguguucaucuucca
	(((((..((((((((......(((((.(((((((......)))))))))))))))))))).....)))))......((((((.......)))))).

##################################################

##################################################
>Contig9905.740.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.0254916666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaguugggccucuuaggggaag-ggc-----ugaguucgag
            ++++++++---++++++++++++|+++|||||++++-+++++
            ++++++++-||++++++++++++-+++-----++++-+++++
    REV:    ccucgacca--agaguuccuuucuccguaucuacuuuagcuu
	
	gucggagugcgacuaucggucuuggcuggagccagaucugcuggccuugcuucguucuuugaggaguugggccucuuaggggaagggcugaguucgagcuuguugauuucgauuucaucuaugccucuuuccuugagaaccagcucc
	.((((((.((((...(((((....))))).(((((.....)))))......)))).))))))((((((((...(((((((((((((((((((.(((((.........))))).)))).....))).)))))))))))).))))))))

##################################################

##################################################
>Contig9905.749.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.0254916666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaguugggccucuuaggggaag-ggc-----ugaguucgag
            ++++++++---++++++++++++|+++|||||++++-+++++
            ++++++++-||++++++++++++-+++-----++++-+++++
    REV:    ccucgacca--agaguuccuuucuccguaucuacuuuagcuu
	
	cgacuaucggucuuggcuggagccagaucugcuggccuugcuucguucuuugaggaguugggccucuuaggggaagggcugaguucgagcuuguugauuucgauuucaucuaugccucuuuccuugagaaccagcucc
	.(((.....)))..(((.((.(((((.....))))))).)))...........((((((((...(((((((((((((((((((.(((((.........))))).)))).....))).)))))))))))).))))))))

##################################################

##################################################
>Contig9905.756.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.0254916666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaguugggccucuuaggggaag-ggc-----ugaguucgag
            ++++++++---++++++++++++|+++|||||++++-+++++
            ++++++++-||++++++++++++-+++-----++++-+++++
    REV:    ccucgacca--agaguuccuuucuccguaucuacuuuagcuu
	
	cggucuuggcuggagccagaucugcuggccuugcuucguucuuugaggaguugggccucuuaggggaagggcugaguucgagcuuguugauuucgauuucaucuaugccucuuuccuugagaaccagcucc
	.((....(((.((.(((((.....))))))).)))....)).....((((((((...(((((((((((((((((((.(((((.........))))).)))).....))).)))))))))))).))))))))

##################################################

##################################################
>Contig9905.762.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.0254916666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaguugggccucuuaggggaag-ggc-----ugaguucgag
            ++++++++---++++++++++++|+++|||||++++-+++++
            ++++++++-||++++++++++++-+++-----++++-+++++
    REV:    ccucgacca--agaguuccuuucuccguaucuacuuuagcuu
	
	uggcuggagccagaucugcuggccuugcuucguucuuugaggaguugggccucuuaggggaagggcugaguucgagcuuguugauuucgauuucaucuaugccucuuuccuugagaaccagcucc
	.(((.((.(((((.....))))))).)))...........((((((((...(((((((((((((((((((.(((((.........))))).)))).....))).)))))))))))).))))))))

##################################################

##################################################
>Contig9905.767.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.0254916666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaguugggccucuuaggggaag-ggc-----ugaguucgag
            ++++++++---++++++++++++|+++|||||++++-+++++
            ++++++++-||++++++++++++-+++-----++++-+++++
    REV:    ccucgacca--agaguuccuuucuccguaucuacuuuagcuu
	
	ggagccagaucugcuggccuugcuucguucuuugaggaguugggccucuuaggggaagggcugaguucgagcuuguugauuucgauuucaucuaugccucuuuccuugagaaccagcucc
	(((((.((.((....)).)).))))).........((((((((...(((((((((((((((((((.(((((.........))))).)))).....))).)))))))))))).))))))))

##################################################

##################################################
>Contig9905.767.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.0254916666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaguugggccucuuaggggaag-ggc-----ugaguucgag
            ++++++++---++++++++++++|+++|||||++++-+++++
            ++++++++-||++++++++++++-+++-----++++-+++++
    REV:    ccucgacca--agaguuccuuucuccguaucuacuuuagcuu
	
	ggagccagaucugcuggccuugcuucguucuuugaggaguugggccucuuaggggaagggcugaguucgagcuuguugauuucgauuucaucuaugccucuuuccuugagaaccagcucc
	((.(((((.....)))))))...............((((((((...(((((((((((((((((((.(((((.........))))).)))).....))).)))))))))))).))))))))

##################################################

##################################################
>Contig9905.769.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.0254916666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaguugggccucuuaggggaag-ggc-----ugaguucgag
            ++++++++---++++++++++++|+++|||||++++-+++++
            ++++++++-||++++++++++++-+++-----++++-+++++
    REV:    ccucgacca--agaguuccuuucuccguaucuacuuuagcuu
	
	agccagaucugcuggccuugcuucguucuuugaggaguugggccucuuaggggaagggcugaguucgagcuuguugauuucgauuucaucuaugccucuuuccuugagaaccagcucc
	.(((((.....))))).................((((((((...(((((((((((((((((((.(((((.........))))).)))).....))).)))))))))))).))))))))

##################################################

##################################################
>Contig9905.779.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	0.051263333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuaggggaag-ggc-----ugaguucgag
            ++++++++++++|+++|||||++++-+++++
            ++++++++++++-+++-----++++-+++++
    REV:    agaguuccuuucuccguaucuacuuuagcuu
	
	gcuggccuugcuucguucuuugaggaguugggccucuuaggggaagggcugaguucgagcuuguugauuucgauuucaucuaugccucuuuccuugagaaccagcu
	((((((((.(((((.........))))).)))).(((((((((((((((((((.(((((.........))))).)))).....))).))))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>Contig9905.801.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.0254916666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaguugggccucuuaggggaag-ggc-----ugaguucgag
            ++++++++---++++++++++++|+++|||||++++-+++++
            ++++++++-||++++++++++++-+++-----++++-+++++
    REV:    ccucgacca--agaguuccuuucuccguaucuacuuuagcuu
	
	aggaguugggccucuuaggggaagggcugaguucgagcuuguugauuucgauuucaucuaugccucuuuccuugagaaccagcucc
	.((((((((...(((((((((((((((((((.(((((.........))))).)))).....))).)))))))))))).))))))))

##################################################

##################################################
>Contig9905.812.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	0.051263333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuaggggaag-ggc-----ugaguucgag
            ++++++++++++|+++|||||++++-+++++
            ++++++++++++-+++-----++++-+++++
    REV:    agaguuccuuucuccguaucuacuuuagcuu
	
	cucuuaggggaagggcugaguucgagcuuguugauuucgauuucaucuaugccucuuuccuugagaa
	.(((((((((((((((((((.(((((.........))))).)))).....))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig9910.641.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	0.24081	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guugcagaagaggaa--ucugguagagaug
            ++++-+++++++++-||+++--++-+++++
            ++++|+++++++++---+++--++-+++++
    REV:    cgau-uuuucuuuucggaggggaugucuac
	
	guugcagaagaggaaucugguagagauguacauggccaucuguaggggaggcuuuucuuuuuagcuucuguaaaacuaagcugaguccaagguuaaguuuuacagau
	((((.(((((((((.(((..((.(((((........))))).))..)))...))))))))))))).(((((((((((.((((........)))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>Contig9927.639.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.0584549999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaugu---cu-ggccagcucgacggcaaaggc
            ++++++-|||++|++++++++-+++++++-++++
            ++++++----++-++++++++|+++++++-++++
    REV:    cgguaccauuggcccgguuga-cugucguauccg
	
	agguccuuaucucgaucaugggguucuggaucacaaccuccaacaagacccuuuucggcuugucaugguuccuuccuaccaggaccauucaugucaugucuggccagcucgacggcaaaggcucucuugccuaugcugucaguuggcccgguuaccauggcc
	.(((((.....((((....((((((.((((........))))....))))))..)))).......((((........)))))))))......((((((.((((((((((.(((((((.((((......)))).))))))))))))))).))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig9927.660.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.0584549999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaugu---cu-ggccagcucgacggcaaaggc
            ++++++-|||++|++++++++-+++++++-++++
            ++++++----++-++++++++|+++++++-++++
    REV:    cgguaccauuggcccgguuga-cugucguauccg
	
	gguucuggaucacaaccuccaacaagacccuuuucggcuugucaugguuccuuccuaccaggaccauucaugucaugucuggccagcucgacggcaaaggcucucuugccuaugcugucaguuggcccgguuaccauggcc
	((((((((..........((((((((.((......)))))))..)))..........))))))))......((((((.((((((((((.(((((((.((((......)))).))))))))))))))).))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig9927.680.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.0584549999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaugu---cu-ggccagcucgacggcaaaggc
            ++++++-|||++|++++++++-+++++++-++++
            ++++++----++-++++++++|+++++++-++++
    REV:    cgguaccauuggcccgguuga-cugucguauccg
	
	aacaagacccuuuucggcuugucaugguuccuuccuaccaggaccauucaugucaugucuggccagcucgacggcaaaggcucucuugccuaugcugucaguuggcccgguuaccauggcc
	.(((((.((......))))))).((((.((((.......))))))))....((((((.((((((((((.(((((((.((((......)))).))))))))))))))).))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig9927.702.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.0584549999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaugu---cu-ggccagcucgacggcaaaggc
            ++++++-|||++|++++++++-+++++++-++++
            ++++++----++-++++++++|+++++++-++++
    REV:    cgguaccauuggcccgguuga-cugucguauccg
	
	caugguuccuuccuaccaggaccauucaugucaugucuggccagcucgacggcaaaggcucucuugccuaugcugucaguuggcccgguuaccauggcc
	.((((.((((.......))))))))....((((((.((((((((((.(((((((.((((......)))).))))))))))))))).))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig9927.711.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.0584549999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaugu---cu-ggccagcucgacggcaaaggc
            ++++++-|||++|++++++++-+++++++-++++
            ++++++----++-++++++++|+++++++-++++
    REV:    cgguaccauuggcccgguuga-cugucguauccg
	
	uuccuaccaggaccauucaugucaugucuggccagcucgacggcaaaggcucucuugccuaugcugucaguuggcccgguuaccauggcc
	.(((.....)))........((((((.((((((((((.(((((((.((((......)))).))))))))))))))).))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig9927.731.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.0584549999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaugu---cu-ggccagcucgacggcaaaggc
            ++++++-|||++|++++++++-+++++++-++++
            ++++++----++-++++++++|+++++++-++++
    REV:    cgguaccauuggcccgguuga-cugucguauccg
	
	gucaugucuggccagcucgacggcaaaggcucucuugccuaugcugucaguuggcccgguuaccauggcc
	((((((.((((((((((.(((((((.((((......)))).))))))))))))))).))....)))))).

##################################################

##################################################
>Contig9934.277.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	1.22096266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auaagcug---gugcaaacccuguuguugcauauccuccauacgcu-----cccggugguggguaauucauuguauaugauccg
            ++++++++|||+++---++++++--+++-++++--+++++++++++|||||+++++-+++++-------------+++-+++++
            ++++++++---+++--|++++++-|+++|++++--+++++++++++-----+++++-+++++--|||||||||||+++-+++++
    REV:    uguucgacauauaccg-uggggcu-cgg-gugucagagguaugcggaugaggggccuucgucag-----------gugguaggc
	
	uuaccaucaucuucagucaugaucaugucgucuucgucuauuucaguaguaagccugcugaugauaagcuggugcaaacccuguuguugcauauccuccauacgcucccggugguggguaauucauuguauaugauccgggaaucggaugguggacugcuuccggggaguaggcguauggagacugugggcucggggugccauauacagcuuguggugguggug
	.((((((((((...............................(((((((.....)))))))..(((((((((((...((((((..(((.((((..((((((((((((((((.(((((.............(((.(((((.....))))).)))..))))).))))).....)))))))))))..))))))).))))))..)))...))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig9934.277.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	1.22096266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auaagcug---gugcaaacccuguuguugcauauccuccauacgcu-----cccggugguggguaauucauuguauaugauccg
            ++++++++|||+++---++++++--+++-++++--+++++++++++|||||+++++-+++++-------------+++-+++++
            ++++++++---+++--|++++++-|+++|++++--+++++++++++-----+++++-+++++--|||||||||||+++-+++++
    REV:    uguucgacauauaccg-uggggcu-cgg-gugucagagguaugcggaugaggggccuucgucag-----------gugguaggc
	
	uuaccaucaucuucagucaugaucaugucgucuucgucuauuucaguaguaagccugcugaugauaagcuggugcaaacccuguuguugcauauccuccauacgcucccggugguggguaauucauuguauaugauccgggaaucggaugguggacugcuuccggggaguaggcguauggagacugugggcucggggugccauauacagcuuguggugguggug
	.((((((((((.......(((((...)))))...........(((((((.....)))))))..(((((((((((...((((((..(((.((((..((((((((((((((((.(((((.............(((.(((((.....))))).)))..))))).))))).....)))))))))))..))))))).))))))..)))...))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>Contig9934.313.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	1.22096266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auaagcug---gugcaaacccuguuguugcauauccuccauacgcu-----cccggugguggguaauucauuguauaugauccg
            ++++++++|||+++---++++++--+++-++++--+++++++++++|||||+++++-+++++-------------+++-+++++
            ++++++++---+++--|++++++-|+++|++++--+++++++++++-----+++++-+++++--|||||||||||+++-+++++
    REV:    uguucgacauauaccg-uggggcu-cgg-gugucagagguaugcggaugaggggccuucgucag-----------gugguaggc
	
	ucuauuucaguaguaagccugcugaugauaagcuggugcaaacccuguuguugcauauccuccauacgcucccggugguggguaauucauuguauaugauccgggaaucggaugguggacugcuuccggggaguaggcguauggagacugugggcucggggugccauauacagcuuguggugguggu
	.((((((((((((.....)))))))..(((((((((((...((((((..(((.((((..((((((((((((((((.(((((.............(((.(((((.....))))).)))..))))).))))).....)))))))))))..))))))).))))))..)))...))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>Contig9960.451.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.79	MeanVal:	5.88597333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacuguuagauccaccagc-aagaggaggaaaggugcgaa----gacgcc
            ++++-+++++---+++++-|++++++++++++++++++++||||++++++
            ++++|+++++|||+++++--++++++++++++++++++++----++++++
    REV:    cuga-ggucu---uggucucuuuuuuucuuuucuacgcuuuuuccugugg
	
	agacuguuagauccaccagcaagaggaggaaaggugcgaagacgccaucaucaucaucaucgucuuaaucacuguaguucauaguuaugauuagcaacaguaaucacuguggccuuugauuagaacuccauuggugagagauuagagagagaaaaagggagcgaaggaaaugcuggaaacuaauaaucccucccgguguccuuuuucgcaucuuuucuuuuuuucucugguucuggagucaaaauuaauaaacaguuuuaaauuuuaaauaaugua
	.((((.(((((...(((((.((((((((((((((((((((((((((....((.((.((.(((((((.((((.((.(((((.((((((......((.(((((....))))).))...))))))))))).)).))))..)))))..))))))))....(((((....(((..................))))))))))))))....))))))))))))))))))))..))))))))))))))...........(((..((((.....))))...))).

##################################################

##################################################
>Contig9960.555.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.358793	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuguggccuuugauuagaacuccauuggugagagauuagagagagaaa-aaggga-gcgaaggaa-augcugg
            +++++-----++++++---++++++---------+++++++++++++++|++++++|++++++++-|+++++++
            +++++---||++++++---++++++-||||||||+++++++++++++++-++++++-++++++++--+++++++
    REV:    ugacaaau--aauuaaaacugagguc--------uuggucucuuuuuuucuuuucuacgcuuuuuccuguggcc
	
	cacuguggccuuugauuagaacuccauuggugagagauuagagagagaaaaagggagcgaaggaaaugcuggaaacuaauaaucccucccgguguccuuuuucgcaucuuuucuuuuuuucucugguucuggagucaaaauuaauaaacaguu
	.(((((.....((((((...((((((.........(((((((((((((((((((((((((((((.(((((((................)))))))..)))))))).)))))).))))))))))))))).))))))...))))))...))))).

##################################################

##################################################
>FLAXSEQ11-RP-011-A05-5JULY2006-047--.367.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	4.12596916666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuacga-uguggga-------gugaug-ag-cggg-gcgaucauauucauccag
            +++-+++-|++-++++|||||||++++++|++|++++|++++++++---+++++++
            +++-+++--++|++++-------++++++-++-++++-++++++++--|+++++++
    REV:    ccguugucaac-cccuauagagccguuacaucuguccucguuaguacu-guggguu
	
	cggcuacgaugugggagugaugagcggggcgaucauauucauccaggaggaucugaagauaaccgagguacaagaagaaguucuaguugggauacuaagcauugugucauuauucggcagcuuagccggugggagaacaucggacgccauuggaaggaaauggacgauggcauuagcugcauuaguguuccaagcaggagcaauagugaugacauuugcuccaucguuccuaaucuuaaugaucggccgguuccuggccggaauuggaaucggauugggugucaugauugcuccugucuacauugccgagauauccccaacuguugcca
	.(((.(((.((.((((((((((((((((((((((((...(((((((....(((....)))..((((....(((............(((((((.....((((..(((((((((((..((((((...((((((......))))))..(((((((............)))))))...)))))).....((((((.....))))))..))))))))))).)))).......)))))))........((((((((...))))))))..)))...)))).)))))))..)))))))).)))).)).)))))).......))))))..))).))).

##################################################

##################################################
>FLAXSEQ11-RP-011-A05-5JULY2006-047--.481.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	2.4952255	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaguguuccaagcaggagcaauagugaugacauuugcuccaucguucc
            ++++++-----+++++++++++----+++++++++--+++---+++++
            ++++++--|||+++++++++++-|||+++++++++--+++-||+++++
    REV:    guuacauc---uguccucguuag---uacuguggguuaggc--uaagg
	
	cggcagcuuagccggugggagaacaucggacgccauuggaaggaaauggacgauggcauuagcugcauuaguguuccaagcaggagcaauagugaugacauuugcuccaucguuccuaaucuuaaugaucggccgguuccuggccggaauuggaaucggauugggugucaugauugcuccugucuacauugccgagauauccccaacuguugcca
	.((((((........((((.((...((((..(((((((............)))))))...........((((((.....(((((((((((....(((((((((..(((...(((((..(((.....)))(((((((...))))))).....))))).)))..))))))))).)))))))))))..))))))))))....))))))...)))))).

##################################################

##################################################
>FLAXSEQ11-RP-011-A05-5JULY2006-047--.481.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	2.4952255	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaguguuccaagcaggagcaauagugaugacauuugcuccaucguucc
            ++++++-----+++++++++++----+++++++++--+++---+++++
            ++++++--|||+++++++++++-|||+++++++++--+++-||+++++
    REV:    guuacauc---uguccucguuag---uacuguggguuaggc--uaagg
	
	cggcagcuuagccggugggagaacaucggacgccauuggaaggaaauggacgauggcauuagcugcauuaguguuccaagcaggagcaauagugaugacauuugcuccaucguuccuaaucuuaaugaucggccgguuccuggccggaauuggaaucggauugggugucaugauugcuccugucuacauugccgagauauccccaacuguugcca
	.((((((..((....((((.((...((((..(((((((............)))))))...........((((((.....(((((((((((....(((((((((..(((...(((((..(((.....)))(((((((...))))))).....))))).)))..))))))))).)))))))))))..))))))))))....)))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>FLAXSQ24-RP-004-G12-30NOV2007-084--.410.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.60	MeanVal:	1.803664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccccgagugucaccguca------cauggagaagua
            +++--++++++++-+++++||||||+++++--+++++
            +++--++++++++-+++++------+++++--+++++
    REV:    cgguacucacgguaguaguaccgucguauccuuucau
	
	gccccgagugucaccgucacauggagaaguacacuacuuuccuaugcugccaugaugauggcacucauggcu
	(((..((((((((.((((((((((..(((((...)))))..)))))......))))).))))))))..))).

##################################################

##################################################
>FLAXSQ24-RP-004-G12-30NOV2007-084--.414.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.53	MeanVal:	-5.736786	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagugucaccguca------cauggagaagua
            ++++++++-+++++||||||+++++--+++++
            ++++++++-+++++------+++++--+++++
    REV:    cucacgguaguaguaccgucguauccuuucau
	
	cgagugucaccgucacauggagaaguacacuacuuuccuaugcugccaugaugauggcacuca
	.((((((((.((((((((((..(((((...)))))..)))))......))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSBE1NG-Contig1493--.538.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	8.64495166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaggagca-agagacccagccgcguuc---gacggc-guggaccuuuaggaggc--cggugaugauaucggaguagg
            ++++++++++-|+++++---------++++|||++++++|+++++------++++--||++++++-++-+++++----++
            ++++++++++--+++++---------++++---++++++-+++++||||||++++----++++++|++-+++++-|||++
    REV:    cucuuuuuugccucucuaucuuucuacagguuacugccgucgccu------ccucgacagccacu-cucuagcug---cc
	
	aggggaaggacggagaaggagcaagagacccagccgcguucgacggcguggaccuuuaggaggccggugaugauaucggaguaggagucuuugguggagguguacuuuuucaccgaaggaucggagacuccagugcuucugaagaaguuuuuaaccguguucgcguauuggacagggacgucucugaucaccgucgaucucucaccgacagcuccuccgcugccgucauuggacaucuuucuaucucuccguuuuuucucaguucaaccaacacaccuuccuuuccca
	.(((((((((..((((((((((.(((((.........(((((((((((((((......((((..((((((.((.(((((....((...((((((((((((......))))))))))))((((((((((......(((((....)))))......((.((((((.....)))))).))..)))))))))).)).))))).))))))))....))))))))).))))))...)))).........)))))..)))))))))).(((.....)))......))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSBE1NG-Contig1493--.544.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.86	MeanVal:	9.02736899999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggacggagaaggagca-agagacccagccgcguuc---gacggc-guggaccuuuaggaggc--cggugaugauaucggaguagg
            ++++-++++++++++-|+++++---------++++|||++++++|+++++------++++--||++++++-++-+++++----++
            ++++-++++++++++--+++++---------++++---++++++-+++++||||||++++----++++++|++-+++++-|||++
    REV:    cuugacucuuuuuugccucucuaucuuucuacagguuacugccgucgccu------ccucgacagccacu-cucuagcug---cc
	
	aggacggagaaggagcaagagacccagccgcguucgacggcguggaccuuuaggaggccggugaugauaucggaguaggagucuuugguggagguguacuuuuucaccgaaggaucggagacuccagugcuucugaagaaguuuuuaaccguguucgcguauuggacagggacgucucugaucaccgucgaucucucaccgacagcuccuccgcugccgucauuggacaucuuucuaucucuccguuuuuucucaguuca
	.((((.((((((((((.(((((.........(((((((((((((((......((((..((((((.((.(((((....((...((((((((((((......))))))))))))((((((((((......(((((....)))))......((.((((((.....)))))).))..)))))))))).)).))))).))))))))....))))))))).))))))...)))).........)))))..)))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSBE1NG-Contig1493--.550.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	8.64495166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaggagca-agagacccagccgcguuc---gacggc-guggaccuuuaggaggc--cggugaugauaucggaguagg
            ++++++++++-|+++++---------++++|||++++++|+++++------++++--||++++++-++-+++++----++
            ++++++++++--+++++---------++++---++++++-+++++||||||++++----++++++|++-+++++-|||++
    REV:    cucuuuuuugccucucuaucuuucuacagguuacugccgucgccu------ccucgacagccacu-cucuagcug---cc
	
	gagaaggagcaagagacccagccgcguucgacggcguggaccuuuaggaggccggugaugauaucggaguaggagucuuugguggagguguacuuuuucaccgaaggaucggagacuccagugcuucugaagaaguuuuuaaccguguucgcguauuggacagggacgucucugaucaccgucgaucucucaccgacagcuccuccgcugccgucauuggacaucuuucuaucucuccguuuuuucuca
	((((((((((.(((((.........(((((((((((((((......((((..((((((.((.(((((....((...((((((((((((......))))))))))))((((((((((......(((((....)))))......((.((((((.....)))))).))..)))))))))).)).))))).))))))))....))))))))).))))))...)))).........)))))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSBE1NG-Contig1602--.388.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.48	MeanVal:	3.448866	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccugcugcg-gaggauacccuugcuguugaggauaccccugaggaggauaccc
            ++++-++---|++++-+++++-------++---++++++++---++++++++++
            ++++-++----++++-+++++------|++-||++++++++---++++++++++
    REV:    gggaggaggaguucccaugggcuuucu-acg--uauggggggcguuccuauggg
	
	acccugcugcggaggauacccuugcuguugaggauaccccugaggaggauaccccuguacuggguauccuugcgggggguaugcaucuuucggguacccuugaggaggaggga
	.((((.((...((((.(((((.......((...((((((((...((((((((((.......))))))))))...)))))))).))......))))).))))....)).)))).

##################################################

##################################################
>LUSBE1NG-Contig493--.462.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accuccg----cuucucgau---gagcuuc
            +++++++||||+++++++++|||+++++++
            +++++++----+++++++++---+++++++
    REV:    uggaggcaaaagaagagcuagguuucgaag
	
	uaccuccgcuucucgaugagcuucucccucggucugaaaggcguuuccgcuucaaccauucugaaaauuugcagcugagguuacgaacgagcugguagcugaggcgauggugaaucgguaacgaagcuuuggaucgagaagaaaacggagguu
	.(((((((((((((((((((((((..((((((.(((..((.(((((..((((((......(((........))).))))))...)))))..))..)))))))))((((.....)))).....)))))))...)))))))))....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSEN1NG-Contig216--.440.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0.0296999999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggcuccug---ccuucuucucau--cuc
            +++++++---|||++++++++++++||+++
            +++++++------++++++++++++--+++
    REV:    cauugaguaauuaggagggagaguaccgag
	
	aguggcuccugccuucuucucaucucuggcuuugcugaauauuacagugaauccuucugcagaugccggauuguucacaucccacuccccaauuuuggguaaaggucuugcaucuugcugagccaugagagggaggauuaaugaguuacagaaacaagagauguuaggguuucuuuuucu
	.(((((((...(((((((((((((((.((.((..(((.......)))..)).))....((((((((.(((((........((((...........))))....))))).)))))).)).)))..))))))))))))......))))))).((((.(((((((......))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSEN1NG-RP-236-F02-14NOV2007-006--.396.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	0.910076999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaguguauguuucuaguggagcug-----aagcguugcaggcuc
            +++++-++----++-+++++++++-|||||+++-++++-++++++
            +++++-++-|||++-+++++++++------+++|++++-++++++
    REV:    cauuagguu---aguuuaccucgaaaaguguuc-caaccucugag
	
	ggagauggaaucguuuccuguaguguauguuucuaguggagcugaagcguugcaggcucuguacauggcgugggcuaccuucaucacguuguggaacuguggguuguacucgaaaugaacaaugucgccaaguuggaaggacuugguggaagcccacuguuuguaaucgggacuccccauuauaguccaacccacugagucuccaaccuugugaaaagcuccauuugauuggauuaccaggugcagcagcaccg
	(((((((....))))))).(((((.((....((.(((((((((.(((.((((.((((((....((..((((((..........))))))..)).....((((((((.(((....(((((((.((((((((((((.....)))))))))).....)).)))))))....(((....))).....))).)))))))).)))))).)))))))......))))))))).)).)).)))))..(((((....))))).

##################################################

##################################################
>LUSEN1NG-RP-236-F02-14NOV2007-006--.415.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	0.910076999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaguguauguuucuaguggagcug-----aagcguugcaggcuc
            +++++-++----++-+++++++++-|||||+++-++++-++++++
            +++++-++-|||++-+++++++++------+++|++++-++++++
    REV:    cauuagguu---aguuuaccucgaaaaguguuc-caaccucugag
	
	guaguguauguuucuaguggagcugaagcguugcaggcucuguacauggcgugggcuaccuucaucacguuguggaacuguggguuguacucgaaaugaacaaugucgccaaguuggaaggacuugguggaagcccacuguuuguaaucgggacuccccauuauaguccaacccacugagucuccaaccuugugaaaagcuccauuugauuggauuaccaggugcagcagcaccg
	(((((.((....((.(((((((((.(((.((((.((((((....((..((((((..........))))))..)).....((((((((.(((....(((((((.((((((((((((.....)))))))))).....)).)))))))....(((....))).....))).)))))))).)))))).)))))))......))))))))).)).)).)))))..(((((....))))).

##################################################

##################################################
>LUSEN1NG-RP-244-B03-14NOV2007-029--.316.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.0413746666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucuccuuguauuccucaaagaccggca--gcugguacaauguuacgag
            ++++-----++++++++-----+++++-||++++++--++++++--+++
            ++++|||||++++++++-||||+++++---++++++--++++++||+++
    REV:    cagg-----auaaggagg----ggccgggauggccaguuuauaa--cuc
	
	cccaaaugaucagccagagucuccuuguauuccucaaagaccggcagcugguacaauguuacgaggacgcucaauauuugaccgguagggccggggaggaauaggacaacauauucuaucccuuucugaagaaugaaucccuuuaguauaggcuugaucaguugga
	.((((.(((((((((...((((.....((((((((.....(((((.((((((..((((((..(((....)))))))))..))))))...))))).))))))))))))..................((((((.........))))))....)))).))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSES1AD-Contig373--.362.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.39	MeanVal:	1.44283266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucaaaaucugccacccagcugcaauguaugugcgagca--aacuuguu---ccuguaacca
            +++++++++-++-++++-++++---++++-++++-++++||+++++---|||++++-+++++
            +++++++++-++|++++-++++--|++++|++++-++++--+++++------++++|+++++
    REV:    uaguuuuggucg-ugggccgguca-acgu-cauggucguacuugaaguuauuggac-uuggu
	
	caucaaaaucugccacccagcugcaauguaugugcgagcaaacuuguuccuguaaccaaaguugguucagguuauugaaguucaugcugguacugcaacuggccgggugcugguuuugauuccuuuuauugcuucagcg
	.(((((((((.((.((((.((((...((((.((((.(((((((((...((((.(((((....)))))))))......)))))..)))).))))))))..)))).)))))).)))))))))..........((....)).

##################################################

##################################################
>LUSES1AD-Contig400--.1052.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	-1.14339383333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgguaacgacuucucgacacuauaugcaccgcuca
            ++++++--++++++++-----++++++-++++-+++
            ++++++-|++++++++|||||++++++|++++|+++
    REV:    ggucauc-uugaagag-----guaugc-uggc-agu
	
	accgguaacgacuucucgacacuauaugcaccgcucauccgugacggucguauggagaaguucuacugggcgcccacuagggacgaccgggucggaguuugcaccgguaucuuccggaccgauaauguccccaaggaugacauugucaagcucguugacuccuuccccggucaaucuaucgauuucuucggggca
	.((((((..((((((((.....((((((.((((.(((....))))))))))))))))))))).))))))..((((..((((...(((((((..((((((.((.((((......))))...(((((((((((...))..)))))))))......)).))))))...)))))))..)))).(((.....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSES1AD-Contig453--.717.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	1.22277166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaguag---gagcugugguggguagugauuacaaggugcuuggaguugaugcguugaggguuauuga
            +++++++-|||++-+++++++----++-++++----++++++-++----++++++++++++++----++
            +++++++----++|+++++++---|++|++++||||++++++-++-|||++++++++++++++-|||++
    REV:    gguucguaguacu-gacaccggac-uc-cuaa----ucacgguccc---cuacguaauuuucac---cu
	
	auucagcgacaucauuggaacaauucuguaaggacacuguggugacuauauggcauuaccaugguggaugccaaguaggagcugugguggguagugauuacaaggugcuuggaguugaugcguugaggguuauugaugguuccacuuuuaaugcauccccuggcacuaauccucaggccacagucaugaugcuuggaagguauaugggagucaagauguugagugagaggcuugcaaguacugaaggcuaaacaucaauauuugguucggaaccuugcaagcua
	.((((.(((((((.((((.....(((((((....(((((((((((((....))..)))))))))))....(((((((.((.(((((((....((.((((....((((((.((....((((((((((((((....((....)).)))))))))))))).)).))))))))))))...)))))))))....)))))))......))))))).)))))))))))..)))).((((((((((..((((..((((((........))))))))))...)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSES1AD-Contig453--.717.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	1.22277166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaguag---gagcugugguggguagugauuacaaggugcuuggaguugaugcguugaggguuauuga
            +++++++-|||++-+++++++----++-++++----++++++-++----++++++++++++++----++
            +++++++----++|+++++++---|++|++++||||++++++-++-|||++++++++++++++-|||++
    REV:    gguucguaguacu-gacaccggac-uc-cuaa----ucacgguccc---cuacguaauuuucac---cu
	
	auucagcgacaucauuggaacaauucuguaaggacacuguggugacuauauggcauuaccaugguggaugccaaguaggagcugugguggguagugauuacaaggugcuuggaguugaugcguugaggguuauugaugguuccacuuuuaaugcauccccuggcacuaauccucaggccacagucaugaugcuuggaagguauaugggagucaagauguugagugagaggcuugcaaguacugaaggcuaaacaucaauauuugguucggaaccuugcaagcua
	.((((.(((((((.((((.....(((..((....(((((((((((((....))..)))))))))))....(((((((.((.(((((((....((.((((....((((((.((....((((((((((((((....((....)).)))))))))))))).)).))))))))))))...)))))))))....)))))))......))..))).)))))))))))..)))).((((((((((..((((..((((((........))))))))))...)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSES1AD-Contig453--.717.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	1.22277166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaguag---gagcugugguggguagugauuacaaggugcuuggaguugaugcguugaggguuauuga
            +++++++-|||++-+++++++----++-++++----++++++-++----++++++++++++++----++
            +++++++----++|+++++++---|++|++++||||++++++-++-|||++++++++++++++-|||++
    REV:    gguucguaguacu-gacaccggac-uc-cuaa----ucacgguccc---cuacguaauuuucac---cu
	
	auucagcgacaucauuggaacaauucuguaaggacacuguggugacuauauggcauuaccaugguggaugccaaguaggagcugugguggguagugauuacaaggugcuuggaguugaugcguugaggguuauugaugguuccacuuuuaaugcauccccuggcacuaauccucaggccacagucaugaugcuuggaagguauaugggagucaagauguugagugagaggcuugcaaguacugaaggcuaaacaucaauauuugguucggaaccuugcaagcua
	.((((.(((((((.((((.....(((((((....(((..((((((((....))..))))))..)))....(((((((.((.(((((((....((.((((....((((((.((....((((((((((((((....((....)).)))))))))))))).)).))))))))))))...)))))))))....)))))))......))))))).)))))))))))..)))).((((((((((..((((..((((((........))))))))))...)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSES1AD-Contig453--.722.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	1.22277166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaguag---gagcugugguggguagugauuacaaggugcuuggaguugaugcguugaggguuauuga
            +++++++-|||++-+++++++----++-++++----++++++-++----++++++++++++++----++
            +++++++----++|+++++++---|++|++++||||++++++-++-|||++++++++++++++-|||++
    REV:    gguucguaguacu-gacaccggac-uc-cuaa----ucacgguccc---cuacguaauuuucac---cu
	
	gcgacaucauuggaacaauucuguaaggacacuguggugacuauauggcauuaccaugguggaugccaaguaggagcugugguggguagugauuacaaggugcuuggaguugaugcguugaggguuauugaugguuccacuuuuaaugcauccccuggcacuaauccucaggccacagucaugaugcuuggaagguauaugggagucaagauguugagugagaggcuugcaaguacugaaggcuaaacaucaauauuugguucggaaccuugcaagcua
	.(((((((.((((.....(((((((....(((((((((((((....))..)))))))))))....(((((((.((.(((((((....((.((((....((((((.((....((((((((((((((....((....)).)))))))))))))).)).))))))))))))...)))))))))....)))))))......))))))).))))))))))).......((((((((((..((((..((((((........))))))))))...)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSES1AD-Contig453--.722.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	1.22277166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaguag---gagcugugguggguagugauuacaaggugcuuggaguugaugcguugaggguuauuga
            +++++++-|||++-+++++++----++-++++----++++++-++----++++++++++++++----++
            +++++++----++|+++++++---|++|++++||||++++++-++-|||++++++++++++++-|||++
    REV:    gguucguaguacu-gacaccggac-uc-cuaa----ucacgguccc---cuacguaauuuucac---cu
	
	gcgacaucauuggaacaauucuguaaggacacuguggugacuauauggcauuaccaugguggaugccaaguaggagcugugguggguagugauuacaaggugcuuggaguugaugcguugaggguuauugaugguuccacuuuuaaugcauccccuggcacuaauccucaggccacagucaugaugcuuggaagguauaugggagucaagauguugagugagaggcuugcaaguacugaaggcuaaacaucaauauuugguucggaaccuugcaagcua
	.(((((((.((((.....(((..((....(((((((((((((....))..)))))))))))....(((((((.((.(((((((....((.((((....((((((.((....((((((((((((((....((....)).)))))))))))))).)).))))))))))))...)))))))))....)))))))......))..))).))))))))))).......((((((((((..((((..((((((........))))))))))...)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSES1AD-Contig453--.722.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	1.22277166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaguag---gagcugugguggguagugauuacaaggugcuuggaguugaugcguugaggguuauuga
            +++++++-|||++-+++++++----++-++++----++++++-++----++++++++++++++----++
            +++++++----++|+++++++---|++|++++||||++++++-++-|||++++++++++++++-|||++
    REV:    gguucguaguacu-gacaccggac-uc-cuaa----ucacgguccc---cuacguaauuuucac---cu
	
	gcgacaucauuggaacaauucuguaaggacacuguggugacuauauggcauuaccaugguggaugccaaguaggagcugugguggguagugauuacaaggugcuuggaguugaugcguugaggguuauugaugguuccacuuuuaaugcauccccuggcacuaauccucaggccacagucaugaugcuuggaagguauaugggagucaagauguugagugagaggcuugcaaguacugaaggcuaaacaucaauauuugguucggaaccuugcaagcua
	.(((((((.((((.....(((((((....(((..((((((((....))..))))))..)))....(((((((.((.(((((((....((.((((....((((((.((....((((((((((((((....((....)).)))))))))))))).)).))))))))))))...)))))))))....)))))))......))))))).))))))))))).......((((((((((..((((..((((((........))))))))))...)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSES1AD-Contig453--.761.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	1.32179366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugugguggguagugauuacaaggugcuuggaguugaugcguugaggguuauuga
            ++++++++----++-++++----++++++-++----++++++++++++++----++
            ++++++++---|++|++++||||++++++-++-|||++++++++++++++-|||++
    REV:    ugacaccggac-uc-cuaa----ucacgguccc---cuacguaauuuucac---cu
	

>LUSES1AD-Contig453--.761.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	0.4371185	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuuggaagguauaugggagucaagauguuga-gugagaggcuugca
            +++++-+++++------++--++-++++++++|++---++-+++-++
            +++++-+++++---|||++--++|++++++++-++--|++-+++|++
    REV:    cgaacguuccaagg---cuuggu-uuauaacuacaaa-ucggaa-gu
	
	acuauauggcauuaccaugguggaugccaaguaggagcugugguggguagugauuacaaggugcuuggaguugaugcguugaggguuauugaugguuccacuuuuaaugcauccccuggcacuaauccucaggccacagucaugaugcuuggaagguauaugggagucaagauguugagugagaggcuugcaaguacugaaggcuaaacaucaauauuugguucggaaccuugcaagcu
	.((((.(((((((((....))).)))))).))))..((((((((....((.((((....((((((.((....((((((((((((((....((....)).)))))))))))))).)).))))))))))))...))))))))......(((((.(((((......((..((.((((((((((...((.(((.((.....))))).))..)).))))))))))..))...))))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSES4AD-T3-010-E23-14SEPT2009-092--.359.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	2.648571	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugacacaaccacuuuguucau--ugucgagcucaucuuca----ucgg
            ++++-+++++------++++-||+++++-++++++++++-||||++++
            ++++-+++++----||++++---+++++|++++++++++-----++++
    REV:    acugcguuggcccg--aaguucuacagc-cggguagaggacgggagcc
	
	cugacacaaccacuuuguucauugucgagcucaucuucaucgguugggccgagggcaggagaugggccgacaucuugaagcccgguugcgucaacaccgacccggggcggucuggucaagaccgacugguca
	.((((.(((((......((((.(((((.((((((((((.((((.....)))).....)))))))))))))))...))))....))))).)))).....((.((((..((((((.....)))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSES4AD-T3-027-I04-15SEP2009-008--.497.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	1.22476333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggguacaga--auaugggggaauguugg-ggaucaguggaccgau--cuuacggg
            ++++++++++||++++++++-----++++|++------++-+++++||++++-+++
            ++++++++++--++++++++-||||++++-++------++-+++++--++++-+++
    REV:    ucccauguuucauguacccua----aaccuucgaauuuccaggcuaauggguuucu
	
	aaggguacagaauaugggggaauguuggggaucaguggaccgaucuuacgggucauucuuuggguaaucggaccuuuaagcuuccaaaucccauguacuuuguacccua
	.((((((((((((((((((.....((((((......((.(((((((((.(((....))).))))..))))).))......)).)))).))))))))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSES4AD-T3-029-H14-15SEP2009-057--.375.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.35	MeanVal:	3.61984116666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaucaagaacggua----gguuggcuauguucuccauguucggguucuucguucag
            +++---++-++++-||||+++--++++-++++++++----++-++++++--+++++
            +++--|++-++++-----+++--++++-++++++++-|||++|++++++-|+++++
    REV:    cugac-cuagccacuacaccagucgguucaagagguu---gc-cagggaa-agguc
	
	agaucaagaacgguagguuggcuauguucuccauguucggguucuucguucaggcuauuguuacuggaaagggaccguuggagaacuuggcugaccacaucaccgauccaguca
	.(((...((.((((.(((..((((.((((((((....((.((((((..(((((..........))))).)))))))).)))))))).))))..))).....)))).))..))).

##################################################

##################################################
>LUSES4AD-T3-029-H14-15SEP2009-057--.381.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.01	MeanVal:	2.69437583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaacggua----gguuggcuauguucuccauguucggguucuucguucag
            ++-++++-||||+++--++++-++++++++----++-++++++--+++++
            ++-++++-----+++--++++-++++++++-|||++|++++++-|+++++
    REV:    cuagccacuacaccagucgguucaagagguu---gc-cagggaa-agguc
	
	agaacgguagguuggcuauguucuccauguucggguucuucguucaggcuauuguuacuggaaagggaccguuggagaacuuggcugaccacaucaccgaucc
	.((.((((.(((..((((.((((((((....((.((((((..(((((..........))))).)))))))).)))))))).))))..))).....)))).)).

##################################################

##################################################
>LUSES4AD-T3-029-H14-15SEP2009-057--.389.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.64	MeanVal:	3.91915333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuggcuauguucuccauguucggguucuucguucag
            +++--++++-++++++++----++-++++++--+++++
            +++--++++-++++++++-|||++|++++++-|+++++
    REV:    ccagucgguucaagagguu---gc-cagggaa-agguc
	
	agguuggcuauguucuccauguucggguucuucguucaggcuauuguuacuggaaagggaccguuggagaacuuggcugacca
	.(((..((((.((((((((....((.((((((..(((((..........))))).)))))))).)))))))).))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSES4AD-T3-029-P09-15SEP2009-033--.710.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.47211983333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaggaggcuggagccgcagcuuaggaucggc
            ++-++++++++++++-++++++-----++++
            ++-++++++++++++|++++++|||||++++
    REV:    auguucugaucuugg-guugag-----gccg
	
	auaggaggcuggagccgcagcuuaggaucggcgcagccggaguuggguucuagucuuguagaaauuggauggauuagccguuuagug
	.((.((((((((((((.((((((.....((((...)))))))))))))))))))))).))...(((((((((.....))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSES4AD-T3-050-L12-15SEP2009-038--.300.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	1.48811766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccaacgucggcgccuccucgacuucugcaugcuccucgucgacagaggaucgucaugacccguccacgcc-uucc
            +++++++--+++++++---+++---+++++-++++----+++-------+++++++++-++-++-+++++--|++++
            +++++++--+++++++-||+++---+++++-++++--||+++-||||||+++++++++-++-++-+++++---++++
    REV:    gagguugaggcugcggc--agcauuaggcgcauggua--caga------cuaguaguaaugugucggugcucagagg
	
	gcuccaacgucggcgccuccucgacuucugcaugcuccucgucgacagaggaucgucaugacccguccacgccuuccagcgacagcuccaauacugucgcugcugccgcugccgaggcagaggagcugugccagaucguugagcucccgaaacugggaucugaagaguuuguauuguacggagacucguggcuguguaaugaugaucagacaugguacgcggauuacgacggcgucggaguuggaggauacuacuuuagcgacgagacgaggcauuuagugacgaugggggaaaguagcagcagcaacugcggcggcuuuggagcauuuuuguguggcaauauuaguuaguuaguuacuuuauuauuauuauaaaguuaauuacugcuauuaauuacuauuaccauauacguacucccgaguccucccuuuccuccuugucgaugccuuu
	.(((((((..(((((((...(((...(((((.((((....(((.......(((((((((.((.((.(((((..((((.(((((((........))))))).(((.((.((((....)))).))))).(((((((((..((.((.(((((....))))).)).))..)))))....))))))))...))))).)).)).))))))))).)))..)))).)))))...))).)))))))..)))))))......................((((((((....(((((.(((((((((..((((......))))...(((((.((((.((...(((((((.((((.((((((((((((.(((((((.......))))))).....))))..)))))))).)))).))))))).)).)))).)))))....)))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSES4AD-T3-057-P09-15SEP2009-033--.426.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	1.041263	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acagccuggacu-augcagccaagaucaagagcag----ugaccaggc
            +++++++---++|+++++--+++++++++++++--||||+++++++++
            +++++++|||++-+++++-|+++++++++++++------+++++++++
    REV:    uguugga---gacuaugua-guuuuaguucuuggugagaauugguucg
	
	aacagccuggacuaugcagccaagaucaagagcagugaccaggcacagaaguacuacgccgagaccguaucgaauuugaaugauguucuugcuaagcuugguuaagagugguucuugauuuugauguaucagagguugu
	.(((((((...(((((((..(((((((((((((..(((((((((..((.....))..((.((((.(((.(((....)))...))).))))))...)))))))))......))))))))))))).))))).)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSFL1AD-Contig170--.667.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	1.432275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgu--ugaauuuccugagacu--uuccgggauagagc
            ++++||++-+++++++--++++||++++++++++-+++
            ++++--++|+++++++--++++--++++++++++|+++
    REV:    cgcauaac-uaaaggaaccuggauaggguuuugu-ucg
	
	cgcguugaauuuccugagacuuuccgggauagagcccucuagcuuguuuugggauagguccaaggaaaucaauacgcc
	.((((((.(((((((..((((((((((((((.(((......)))))))))))))..))))..)))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>LUSFL1AD-Contig211--.522.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.80	MeanVal:	2.00027466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguagcgucuuugaagcugugga-ucggccauu--uguaaguacuuc
            ++++++--+++----++++-+++-|+++++++++||++-+++----++
            ++++++--+++---|++++|+++--+++++++++--++-+++-|||++
    REV:    cucgucuuggacca-ucga-accacagccgguaaagacuuucu---ag
	
	aguggccggaaaugugcuuccucgugcagacacauuucgguuauggcaacagcguagguuaagcaccugcgaggguagcgucuuugaagcuguggaucggccauuuguaaguacuucuucggaucuuucagaaauggccgacaccaagcuaccagguucugcucccguugccu
	.((((((.((((((((((.........)).))))))))))))))((((((..(((((((.....))))))).((((((..(((....((((.(((.(((((((((((.(((....((....)).))).))..)))))))))..)))))))...)))..))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSFL1AD-Contig211--.522.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	0.668053333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguagcgucuuugaagcugugga-ucggccauuugu--aaguacuuc
            ++++++--+++----++++-+++-|++++++++++--||+++----++
            ++++++--+++---|++++|+++--++++++++++----+++-|||++
    REV:    cucgucuuggacca-ucga-accacagccgguaaagacuuucu---ag
	
	aguggccggaaaugugcuuccucgugcagacacauuucgguuauggcaacagcguagguuaagcaccugcgaggguagcgucuuugaagcuguggaucggccauuuguaaguacuucuucggaucuuucagaaauggccgacaccaagcuaccagguucugcucccguugccu
	.((((((.((((((((((.........)).))))))))))))))((((((..(((((((.....))))))).((((((..(((....((((.(((.((((((((((..(((....((....)).)))....))))))))))..)))))))...)))..))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSFL1AD-Contig211--.566.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	0.668053333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguagcgucuuugaagcugugga-ucggccauuugu--aaguacuuc
            ++++++--+++----++++-+++-|++++++++++--||+++----++
            ++++++--+++---|++++|+++--++++++++++----+++-|||++
    REV:    cucgucuuggacca-ucga-accacagccgguaaagacuuucu---ag
	
	ggcaacagcguagguuaagcaccugcgaggguagcgucuuugaagcuguggaucggccauuuguaaguacuucuucggaucuuucagaaauggccgacaccaagcuaccagguucugcucccguugccu
	((((((..(((((((.....))))))).((((((..(((....((((.(((.((((((((((..(((....((....)).)))....))))))))))..)))))))...)))..))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSFL1AD-Contig211--.566.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.80	MeanVal:	2.00027466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguagcgucuuugaagcugugga-ucggccauu--uguaaguacuuc
            ++++++--+++----++++-+++-|+++++++++||++-+++----++
            ++++++--+++---|++++|+++--+++++++++--++-+++-|||++
    REV:    cucgucuuggacca-ucga-accacagccgguaaagacuuucu---ag
	
	ggcaacagcguagguuaagcaccugcgaggguagcgucuuugaagcuguggaucggccauuuguaaguacuucuucggaucuuucagaaauggccgacaccaagcuaccagguucugcucccguugccu
	((((((..(((((((.....))))))).((((((..(((....((((.(((.(((((((((((.(((....((....)).))).))..)))))))))..)))))))...)))..))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSFL1AD-Contig391--.348.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.0214269999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggcu-agaugcgggagagucaccugcuggggc
            +++++-|+++-++++++--+++----++++++++
            +++++--+++|++++++--+++||||++++++++
    REV:    ccucguuucu-ugcucugccgg----cgaccucg
	
	gccgcuccagcugggccuggugcuggagaugccgacgauccuccggccauggcagcaccagcggcagaguccaucauggggcuagaugcgggagagucaccugcuggggcuccagcuccagcggccgucucguucuuugcuccggcggca
	(((((......((((((((.((((((...(((((.((......))....)))))...)))))).))).)))))....(((((.(((.((((((..(((....((((((((....)))))))))))..)))))))))..))))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSFL1AD-Contig522--.437.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	-1.82383483333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaagcgu-accccaacgcaucgucgagccc
            +++-++--|++++--++++---+++++++++
            +++-++---++++--++++|||+++++++++
    REV:    cguaugauuugggccugcg---caguuuggg
	
	cgcaagcguaccccaacgcaucgucgagccccacaggguuugacgcguccggguuuaguaugca
	.(((.((..((((..((((...(((((((((....)))))))))))))..))))...)).))).

##################################################

##################################################
>LUSFL1AD-WB-011-E22-09NOV2008-091--.803.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.14	MeanVal:	0.865550999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gc-aagucaugccaagggaagggggcccucggaggagaaacc
            ++|++++++-++---++++++--++++++-----++++++++
            ++-++++++|++--|++++++--++++++---||++++++++
    REV:    cgcuuuagu-cgcc-ccuuucuucugggacaa--cucuuugg
	
	gcaagucaugccaagggaagggggcccucggaggagaaaccaaauuuuuuggcuugcgguuucucaacagggucuucuuuccccgcugauuucgcc
	((((((((.((...((((((..((((((.....((((((((................))))))))...))))))..))))))..)))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSFL1AD-WB-011-E22-09NOV2008-091--.803.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	0.68419	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gc-aagucaugccaagggaagggggcccucggaggagaaacc
            ++|++++++-++---++++++++++++++-----++++++++
            ++-++++++|++--|++++++++++++++---||++++++++
    REV:    cgcuuuagu-cgcc-ccuuucuucugggacaa--cucuuugg
	
	gcaagucaugccaagggaagggggcccucggaggagaaaccaaauuuuuuggcuugcgguuucucaacagggucuucuuuccccgcugauuucgcc
	((((((((.((...((((((((((((((.....((((((((................))))))))...))))))))))))))..)))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSFL1AD-WB-015-J02-10NOV2008-007--.285.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	-0.664524000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccucuucu-guuucuuugguuugcucgauggg---uuaucag--aucuccgaa---uugcaucu
            +++++++-|++++---+++++++-++++++++|||++++++-||++++--++-|||++++++++
            +++++++--++++---+++++++|++++++++---++++++---++++--++----++++++++
    REV:    ggaggggucuaaacuugucaagu-aguugcccuauaguaguaaauggaccuugucgaacgugga
	
	uccucuucuguuucuuugguuugcucgauggguuaucagaucuccgaauugcaucuuccaaggugcaagcuguuccagguaaaugaugauaucccguugaugaacuguucaaaucuggggaggcccugggagugaaaaacauugaauuaguacuggagucccuagggauuccauuauuauuaggacucccac
	.(((((((.((((...(((((((.((((((((((((((.((((..((.((((((((....))))))))....))..))))...))))))...)))))))))))))))...))))..)))))))...(((((((........((((..(((((.((((((((....)))))))).))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSFL1AD-WB-018-P23-10NOV2008-082--.456.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	0.182468	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagacggcaugaacacuucgcuucucucgga-cacuaugagagucgucggcgaggga-ugc-cacgguga----gcuguggu
            +++++-+++-------++--++--+++++++-|++-+++---+++-++++++++++++|+++|++++++--||||++++++++
            +++++-+++|||||||++--++--+++++++--++-+++--|+++-++++++++++++-+++-++++++------++++++++
    REV:    auuuuuccg-------gauccggggagagccagguagugaa-ucgucggcuguuccuuggcgagugccgauguuaugguauca
	
	augagacggcaugaacacuucgcuucucucggacacuaugagagucgucggcgagggaugccacggugagcugugguugacaugacacuacuaugguauuguagccgugagcgguuccuugucggcugcuaagugauggaccgagaggggccuaggccuuuuuaa
	.(((((.(((.......((..((..(((((((.((.(((...(((.(((((((((((((((((((((..((((((((............))))))))......)))))).))).)))))))))))).)))..))).))..)))))))..))..))))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSFL1AD-WB-018-P23-10NOV2008-082--.456.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.159249	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagacggcaugaacacuucgcuucucucgga-cacuaugagagucgucggcgaggga-ugc-cacgguga----gcuguggu
            +++++-+++-------++--+++++++++++-|++-+++---+++-++++++++++++|+++|++++++--||||++++++++
            +++++-+++|||||||++--+++++++++++--++-+++--|+++-++++++++++++-+++-++++++------++++++++
    REV:    auuuuuccg-------gauccggggagagccagguagugaa-ucgucggcuguuccuuggcgagugccgauguuaugguauca
	
	augagacggcaugaacacuucgcuucucucggacacuaugagagucgucggcgagggaugccacggugagcugugguugacaugacacuacuaugguauuguagccgugagcgguuccuugucggcugcuaagugauggaccgagaggggccuaggccuuuuuaa
	.(((((.(((.......((..(((((((((((.((.(((...(((.(((((((((((((((((((((..((((((((............))))))))......)))))).))).)))))))))))).)))..))).))..)))))))))))..))))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSFL1AD-WB-018-P23-10NOV2008-082--.456.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.1882155	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagacggcaugaacacuucgcuucucucgga-cacuaugagagucgucggcgaggga-ugc-cacgguga----gcuguggu
            +++++-+++-------++--++--+++++++-|++-+++---+++-++++++++++++|+++|++++++--||||++--++++
            +++++-+++|||||||++--++--+++++++--++-+++--|+++-++++++++++++-+++-++++++------++--++++
    REV:    auuuuuccg-------gauccggggagagccagguagugaa-ucgucggcuguuccuuggcgagugccgauguuaugguauca
	
	augagacggcaugaacacuucgcuucucucggacacuaugagagucgucggcgagggaugccacggugagcugugguugacaugacacuacuaugguauuguagccgugagcgguuccuugucggcugcuaagugauggaccgagaggggccuaggccuuuuuaa
	.(((((.(((.......((..((..(((((((.((.(((...(((.(((((((((((((((((((((..((..((((............))))..))......)))))).))).)))))))))))).)))..))).))..)))))))..))..))))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSFL1AD-WB-018-P23-10NOV2008-082--.462.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.135705	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugaacacuucgcuucucucgga-cacuaugagagucgucggcgaggga-ugc-cacgguga----gcuguggu
            +++-------++--+++++++++++-|++-+++---+++-++++++++++++|+++|++++++--||||++++++++
            +++|||||||++--+++++++++++--++-+++--|+++-++++++++++++-+++-++++++------++++++++
    REV:    ccg-------gauccggggagagccagguagugaa-ucgucggcuguuccuuggcgagugccgauguuaugguauca
	
	cggcaugaacacuucgcuucucucggacacuaugagagucgucggcgagggaugccacggugagcugugguugacaugacacuacuaugguauuguagccgugagcgguuccuugucggcugcuaagugauggaccgagaggggccuaggccu
	.(((.......((..(((((((((((.((.(((...(((.(((((((((((((((((((((..((((((((............))))))))......)))))).))).)))))))))))).)))..))).))..)))))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSFL1AD-WB-018-P23-10NOV2008-082--.462.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.1559085	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugaacacuucgcuucucucgga-cacuaugagagucgucggcgaggga-ugc-cacgguga----gcuguggu
            +++-------++--++--+++++++-|++-+++---+++-++++++++++++|+++|++++++--||||++++++++
            +++|||||||++--++--+++++++--++-+++--|+++-++++++++++++-+++-++++++------++++++++
    REV:    ccg-------gauccggggagagccagguagugaa-ucgucggcuguuccuuggcgagugccgauguuaugguauca
	
	cggcaugaacacuucgcuucucucggacacuaugagagucgucggcgagggaugccacggugagcugugguugacaugacacuacuaugguauuguagccgugagcgguuccuugucggcugcuaagugauggaccgagaggggccuaggccu
	.(((.......((..((..(((((((.((.(((...(((.(((((((((((((((((((((..((((((((............))))))))......)))))).))).)))))))))))).)))..))).))..)))))))..))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSFL1AD-WB-018-P23-10NOV2008-082--.462.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.1611115	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaugaacacuucgcuucucucgga-cacuaugagagucgucggcgaggga-ugc-cacgguga----gcuguggu
            +++-------++--++--+++++++-|++-+++---+++-++++++++++++|+++|++++++--||||++--++++
            +++|||||||++--++--+++++++--++-+++--|+++-++++++++++++-+++-++++++------++--++++
    REV:    ccg-------gauccggggagagccagguagugaa-ucgucggcuguuccuuggcgagugccgauguuaugguauca
	
	cggcaugaacacuucgcuucucucggacacuaugagagucgucggcgagggaugccacggugagcugugguugacaugacacuacuaugguauuguagccgugagcgguuccuugucggcugcuaagugauggaccgagaggggccuaggccu
	.(((.......((..((..(((((((.((.(((...(((.(((((((((((((((((((((..((..((((............))))..))......)))))).))).)))))))))))).)))..))).))..)))))))..))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSFL1AD-WB-018-P23-10NOV2008-082--.474.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.0740833333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucucgga-cacuaugagagucgucggcgaggga-ugc-cacgguga----gcuguggu
            +++++++-|++-+++---+++-++++++++++++|+++|++++++--||||++++++++
            +++++++--++-+++--|+++-++++++++++++-+++-++++++------++++++++
    REV:    gagagccagguagugaa-ucgucggcuguuccuuggcgagugccgauguuaugguauca
	
	uucgcuucucucggacacuaugagagucgucggcgagggaugccacggugagcugugguugacaugacacuacuaugguauuguagccgugagcgguuccuugucggcugcuaagugauggaccgagaggggccuaggccuuuuuaacuugcgac
	.((((..(((((((.((.(((...(((.(((((((((((((((((((((..((((((((............))))))))......)))))).))).)))))))))))).)))..))).))..))))))).(((....)))..........)))).

##################################################

##################################################
>LUSFL1AD-WB-018-P23-10NOV2008-082--.474.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.0778333333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucucgga-cacuaugagagucgucggcgaggga-ugc-cacgguga----gcuguggu
            +++++++-|++-+++---+++-++++++++++++|+++|++++++--||||++--++++
            +++++++--++-+++--|+++-++++++++++++-+++-++++++------++--++++
    REV:    gagagccagguagugaa-ucgucggcuguuccuuggcgagugccgauguuaugguauca
	
	uucgcuucucucggacacuaugagagucgucggcgagggaugccacggugagcugugguugacaugacacuacuaugguauuguagccgugagcgguuccuugucggcugcuaagugauggaccgagaggggccuaggccuuuuuaacuugcgac
	.((((..(((((((.((.(((...(((.(((((((((((((((((((((..((..((((............))))..))......)))))).))).)))))))))))).)))..))).))..))))))).(((....)))..........)))).

##################################################

##################################################
>LUSFL1AD-WB-018-P23-10NOV2008-082--.480.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.0740833333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucucgga-cacuaugagagucgucggcgaggga-ugc-cacgguga----gcuguggu
            +++++++-|++-+++---+++-++++++++++++|+++|++++++--||||++++++++
            +++++++--++-+++--|+++-++++++++++++-+++-++++++------++++++++
    REV:    gagagccagguagugaa-ucgucggcuguuccuuggcgagugccgauguuaugguauca
	
	ucucucggacacuaugagagucgucggcgagggaugccacggugagcugugguugacaugacacuacuaugguauuguagccgugagcgguuccuugucggcugcuaagugauggaccgagaggggccuaggccu
	.(((((((.((.(((...(((.(((((((((((((((((((((..((((((((............))))))))......)))))).))).)))))))))))).)))..))).))..))))))).(((....))).

##################################################

##################################################
>LUSFL1AD-WB-018-P23-10NOV2008-082--.480.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.0778333333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucucgga-cacuaugagagucgucggcgaggga-ugc-cacgguga----gcuguggu
            +++++++-|++-+++---+++-++++++++++++|+++|++++++--||||++--++++
            +++++++--++-+++--|+++-++++++++++++-+++-++++++------++--++++
    REV:    gagagccagguagugaa-ucgucggcuguuccuuggcgagugccgauguuaugguauca
	
	ucucucggacacuaugagagucgucggcgagggaugccacggugagcugugguugacaugacacuacuaugguauuguagccgugagcgguuccuugucggcugcuaagugauggaccgagaggggccuaggccu
	.(((((((.((.(((...(((.(((((((((((((((((((((..((..((((............))))..))......)))))).))).)))))))))))).)))..))).))..))))))).(((....))).

##################################################

##################################################
>LUSFL1AD-WB-023-O10-10NOV2008-033--.574.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	0.386356666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuu-cugcuccaccgcagagacagg---uagcggugaggauucaacau--cuugu
            ++++|+++++++-++-++----+++-|||++++++++++--+++++++-||++-++
            ++++-+++++++|++-++--||+++----++++++++++||+++++++---++-++
    REV:    agaaugacgagg-ggaguag--gucggaaguuguuauuc--agguuguugugauca
	
	gaaccugagccagaacucgagguuaucuuccaggagauugucgaucuccgaacggaucuucugcuccaccgcagagacagguagcggugaggauucaacaucuuguuuacuacuaguguuguuggacuuauuguugaaggcuggaugaggggagcaguaagacggaggau
	.((((((((......))).))))).((((((.(((((((...))))))).......(((((((((((.((.((....(((.((((((((((..(((((((.((.((.....)).))...)))))))))))))))))....)))..)).))))))))).)))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSFL1AD-WB-023-O10-10NOV2008-033--.593.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	0.386356666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuu-cugcuccaccgcagagacagg---uagcggugaggauucaacau--cuugu
            ++++|+++++++-++-++----+++-|||++++++++++--+++++++-||++-++
            ++++-+++++++|++-++--||+++----++++++++++||+++++++---++-++
    REV:    agaaugacgagg-ggaguag--gucggaaguuguuauuc--agguuguugugauca
	
	agguuaucuuccaggagauugucgaucuccgaacggaucuucugcuccaccgcagagacagguagcggugaggauucaacaucuuguuuacuacuaguguuguuggacuuauuguugaaggcuggaugaggggagcaguaagacggaggaucagaucg
	.(((((((((((.(((((((...))))))).......(((((((((((.((.((....(((.((((((((((..(((((((.((.((.....)).))...)))))))))))))))))....)))..)).))))))))).)))).)))))))..)))).

##################################################

##################################################
>LUSFL1AD-WB-023-O10-10NOV2008-033--.597.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	0.386356666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuu-cugcuccaccgcagagacagg---uagcggugaggauucaacau--cuugu
            ++++|+++++++-++-++----+++-|||++++++++++--+++++++-||++-++
            ++++-+++++++|++-++--||+++----++++++++++||+++++++---++-++
    REV:    agaaugacgagg-ggaguag--gucggaaguuguuauuc--agguuguugugauca
	
	uaucuuccaggagauugucgaucuccgaacggaucuucugcuccaccgcagagacagguagcggugaggauucaacaucuuguuuacuacuaguguuguuggacuuauuguugaaggcuggaugaggggagcaguaagacggaggauc
	.(((((((.(((((((...))))))).......(((((((((((.((.((....(((.((((((((((..(((((((.((.((.....)).))...)))))))))))))))))....)))..)).))))))))).)))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSFL2AD-WB-018-A16-23NOV2008-064--.418.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.03	MeanVal:	2.85943583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaagcuugggaaugggaagu-gaaaa-agaugcuaccugg
            ++++++++---++++++++-|++++-|++---++-+++++
            ++++++++|||++++++++--++++--++---++-+++++
    REV:    auuuggac---uguccuucuucuuuagucggaggaggacc
	
	uuaagcuugggaaugggaagugaaaaagaugcuaccugguuuccccaggaggaggcugauuucuucuuccugucagguuuau
	.((((((((...((((((((.((((.((...((.(((((.....))))).))...))..))))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSFL2AD-WB-026-M16-27NOV2008-052--.818.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	-1.009976	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccggacggagagugcc--gu-auccugga--ucag
            ++-++++++++-+++++||++|+++++---||++++
            ++-++++++++-+++++--++-+++++-----++++
    REV:    cgucuugccuuacgcgggucguuaggaagagggguc
	
	gccggacggagagugccguauccuggaucaggcuacuggggagaaggauugcugggcgcauuccguucugcu
	((.((((((((.((((((((((((...((((....)))).....))))).))..))))).)))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSFL2AD-WB-026-M16-27NOV2008-052--.820.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-1.13298283333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggacggagagugcc--gu-auccugga--ucag
            ++++++++-+++++||++|+++++---||++++
            ++++++++-+++++--++-+++++-----++++
    REV:    cuugccuuacgcgggucguuaggaagagggguc
	
	cggacggagagugccguauccuggaucaggcuacuggggagaaggauugcugggcgcauuccguucu
	.((((((((.((((((((((((...((((....)))).....))))).))..))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSFL2AD-WB-033-D13-28NOV2008-061--.384.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-0.728783333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguacuauguuaagugcugcu-gcucuugcacgccuuaagucacgguggcucgc
            +++++++++-----+++--++|++++++++++-----------++++++++-++
            +++++++++--|||+++--++-++++++++++|||||||||||++++++++-++
    REV:    ccaugguacug---auggugagugaggaugug-----------gccacugguug
	
	gguacuauguuaagugcugcugcucuugcacgccuuaagucacgguggcucgcaucaagaagccguuggucaccgguguaggagugagugguagucaugguaccc
	(((((((((.....(((..((((((((((((...........((((((((.((...........)).)))))))))))))))))).))..)))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSFL2AD-WB-033-D13-28NOV2008-061--.384.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.14	MeanVal:	-0.7627925	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguacuauguuaagugcugcu-gcucuugcacgccuuaagucacgguggcucgc
            +++++++++-----+++++++|++++++++++-----------++++++++-++
            +++++++++--|||+++++++-++++++++++|||||||||||++++++++-++
    REV:    ccaugguacug---auggugagugaggaugug-----------gccacugguug
	
	gguacuauguuaagugcugcugcucuugcacgccuuaagucacgguggcucgcaucaagaagccguuggucaccgguguaggagugagugguagucaugguaccc
	(((((((((.....(((((((((((((((((...........((((((((.((...........)).)))))))))))))))))).)))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSFL2AD-WB-037-N20-28NOV2008-068--.635.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.95458444444445	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auccuc-cuccuccgccu-ccgucgccgcc
            ++++++|++++++++++-|+++--++--++
            ++++++-++++++++++--+++||++--++
    REV:    ugggagcgagggggcggcuggu--cgaugg
	
	uugauucggcauccgauucagauccuccuccuccgccuccgucgccgccgaucaugagguagcuggucggcgggggagcgagggugaagucacggagaca
	.(((.((((...)))).))).((((((((((((((((.(((..((..((........))..)))))..)))))))))).))))))...(((.....))).

##################################################

##################################################
>LUSFL2AD-WB-038-M19-28NOV2008-068--.493.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.132383333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaucgcc--ugccauccuuuugguuguuguugcucgggcgau--agc
            ++-++++++||++-+++++----++--++++++++-+++++---||+++
            ++|++++++--++|+++++||||++-|++++++++-+++++-----+++
    REV:    cc-uggugguaac-guagg----cuu-caguaacguguccgagucuucg
	
	cggaaucgccugccauccuuuugguuguuguugcucgggcgauagcuucggcuucugagccugugcaaugacuucggaugcaauggugguccuuggcucgggcgccuuuuucugugcuugugca
	.((.((((((((.(((((....((..((((((((.(((((...(((....))).....))))).)))))))).)))))))))..))))))))...((.(((((((........))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSFL2AD-WB-041-K20-28NOV2008-070--.486.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	0.674622	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagaaagucagggu--guucu--uccaugaauuuug
            ++++++++---++++||+++++||++++++----+++
            ++++++++--|++++--+++++--++++++||||+++
    REV:    acucuuucua-cucgaguaagaccaggugc----agc
	
	augagaaagucaggguguucuuccaugaauuuugaguuucgacguggaccagaaugagcucaucuuucucaguuacgacguggggacaugcguau
	.((((((((...(((((((((((((((....(((.....)))))))))..)))))..))))..))))))))..((((.((((....)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-Contig1172--.367.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.0149533333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugaccgca--uuggcagcagucuuccuugcag
            +++-+++++||++++-+++++++++++--++++
            +++|+++++--++++|+++++++++++--++++
    REV:    agc-gguguuuggcu-ucgucaggaggcucguc
	
	cugaacugaccgguucacuuguucgucuacucgacaaacuuugaccgcauuggcagcagucuuccuugcagccugcacugcucggaggacugcuucgguuuguggcgauaagggaaucuuaaugauuccuc
	.((((((....))))))...(((.(((.....))).))).(((.(((((((((.(((((((((((..((((......))))..)))))))))))))))..))))))))...(((((((.....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-Contig1172--.387.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.0149533333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugaccgca--uuggcagcagucuuccuugcag
            +++-+++++||++++-+++++++++++--++++
            +++|+++++--++++|+++++++++++--++++
    REV:    agc-gguguuuggcu-ucgucaggaggcucguc
	
	guucgucuacucgacaaacuuugaccgcauuggcagcagucuuccuugcagccugcacugcucggaggacugcuucgguuuguggcgauaagggaaucuuaaugauuccuc
	(((.(((.....))).))).(((.(((((((((.(((((((((((..((((......))))..)))))))))))))))..))))))))...(((((((.....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-Contig1172--.390.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.0149533333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugaccgca--uuggcagcagucuuccuugcag
            +++-+++++||++++-+++++++++++--++++
            +++|+++++--++++|+++++++++++--++++
    REV:    agc-gguguuuggcu-ucgucaggaggcucguc
	
	cgucuacucgacaaacuuugaccgcauuggcagcagucuuccuugcagccugcacugcucggaggacugcuucgguuuguggcgauaagggaaucuuaaugauuccuc
	.(((.....))).....(((.(((((((((.(((((((((((..((((......))))..)))))))))))))))..))))))))...(((((((.....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-Contig1172--.406.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.0149533333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugaccgca--uuggcagcagucuuccuugcag
            +++-+++++||++++-+++++++++++--++++
            +++|+++++--++++|+++++++++++--++++
    REV:    agc-gguguuuggcu-ucgucaggaggcucguc
	
	uuugaccgcauuggcagcagucuuccuugcagccugcacugcucggaggacugcuucgguuuguggcgauaagggaaucuuaaugauuccuc
	.(((.(((((((((.(((((((((((..((((......))))..)))))))))))))))..))))))))...(((((((.....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-Contig1295--.292.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.769424	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaaugggaa-ggauaagguugauguugagaa-gcuug
            +++-+++++-|+++++++++----++--++--|+++++
            +++-+++++--+++++++++||||++--++---+++++
    REV:    uguaaccuuagccuguuucg----cgguucagcugaac
	
	caggaggguucuucccacagucaaggaggacuucgagagcaaugggaaggauaagguugauguugagaagcuugagcuugaugguggugcaaaggcacaaggcagcauccaaaucagcuagcccuuguacaagagggcagcaagucgacuuggcgcuuuguccgauuccaauguggacuagcccuccua
	.(((((((((..(((...((((......))))......(((.(((((.(((((((((....((..((..(((((.((.((((..((((((....((.....)).))).))).))))))..((((((......))))))..)))))...))..)))))))))))..))))).))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-Contig1295--.314.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	0.360258	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaggacuucgagagcaaugggaa-ggauaagguugauguugagaa-gcuug
            ++++++-++------+++-+++++-|+++++++++----++--++--|+++++
            ++++++-++-----|+++-+++++--+++++++++||||++--++---+++++
    REV:    uccucccgaucagg-uguaaccuuagccuguuucg----cgguucagcugaac
	
	aaggaggacuucgagagcaaugggaaggauaagguugauguugagaagcuugagcuugaugguggugcaaaggcacaaggcagcauccaaaucagcuagcccuuguacaagagggcagcaagucgacuuggcgcuuuguccgauuccaauguggacuagcccuccua
	.((((((.((......(((.(((((.(((((((((....((..((..(((((.((.((((..((((((....((.....)).))).))).))))))..((((((......))))))..)))))...))..)))))))))))..))))).))).....)).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-Contig1436--.437.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.94	MeanVal:	2.03586333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaguucaaagcaaa-cc-guccagcuccugc
            +++-+++--+++---|++|++++-++++++++
            +++-+++||+++----++-++++-++++++++
    REV:    cuuggag--ucgcucaggccaggccgaggaug
	
	gaaguucaaagcaaaccguccagcuccugcaaauguaggagccggaccggacucgcugagguuc
	(((.(((..(((...((((((.((((((((....)))))))).)))).))....)))))).)))

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-Contig1663--.394.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.36	MeanVal:	0.871039999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucucu-uugacccu-----ccugcaguac-cacugcccu
            ++++++|++++++++|||||++++-+++++|++++--+++
            ++++++-++++++++-----++++-+++++-++++--+++
    REV:    aagagauaauugggaagguugggcuucaugagugagugga
	
	cuucucuuugacccuccugcaguaccacugcccugcaucaucuucaugauucuguacguuguggggagaguguguuaugagggacaguagugucaaaguugaggugagugaguacuucggguuggaaggguuaauagagaaa
	.((((((((((((((((((.(((((((((..(((((((..((((((..((.......))..))))))..)))).........((((....)))).......)))..)))).))))).)))).....)))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-Contig1663--.394.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.36	MeanVal:	0.871039999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucucu-uugacccu-----ccugcaguac-cacugcccu
            ++++++|++++++++|||||++++-+++++|++++--+++
            ++++++-++++++++-----++++-+++++-++++--+++
    REV:    aagagauaauugggaagguugggcuucaugagugagugga
	
	cuucucuuugacccuccugcaguaccacugcccugcaucaucuucaugauucuguacguuguggggagaguguguuaugagggacaguagugucaaaguugaggugagugaguacuucggguuggaaggguuaauagagaaa
	.((((((((((((((((((.(((((((((..(((((((..((..((..((.......))..))..))..)))).........((((....)))).......)))..)))).))))).)))).....)))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-Contig1663--.394.2	is_not_MIRNA
	VAL:	1.36	MeanVal:	0.871039999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucucu-uugacccu-----ccugcaguac-cacugcccu
            ++++++|++++++++|||||++++-+++++|++++--+++
            ++++++-++++++++-----++++-+++++-++++--+++
    REV:    aagagauaauugggaagguugggcuucaugagugagugga
	
	cuucucuuugacccuccugcaguaccacugcccugcaucaucuucaugauucuguacguuguggggagaguguguuaugagggacaguagugucaaaguugaggugagugaguacuucggguuggaaggguuaauagagaaa
	.((((((((((((((((((.(((((((((..(((((((..((((((((((.......))))))))))..)))).........((((....)))).......)))..)))).))))).)))).....)))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-Contig2515--.346.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.82769833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuuuaagcacuccuccuuugcaacaguuggc
            ++++---++++++++----++++++----+++
            ++++-||++++++++||||++++++-|||+++
    REV:    uggac--cgugagga----auguugg---ucg
	
	ggugcuagcagggugaaguuccuggguaccuuaacaguucuguuagugguaccagcagcuccuacacuaaguugaaaagcggaagcugcaccagcuuuaagcacuccuccuuugcaacaguuggcaaucugcugguuguaaggagugccaggua
	(((((.(((..((((.((((.((.((((((((((((....)))))).)))))))).))))....))))..(((....)))....)))))))).((((...((((((((....((((((....(((.....))).)))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-Contig2515--.353.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.82769833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuuuaagcacuccuccuuugcaacaguuggc
            ++++---++++++++----++++++----+++
            ++++-||++++++++||||++++++-|||+++
    REV:    uggac--cgugagga----auguugg---ucg
	
	gcagggugaaguuccuggguaccuuaacaguucuguuagugguaccagcagcuccuacacuaaguugaaaagcggaagcugcaccagcuuuaagcacuccuccuuugcaacaguuggcaaucugcugguuguaaggagugccaggua
	.(((((......)))))((((((((((((....)))))).)))))).((((((((........(((....)))))).)))))....((((...((((((((....((((((....(((.....))).)))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-Contig2515--.370.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.82769833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuuuaagcacuccuccuuugcaacaguuggc
            ++++---++++++++----++++++----+++
            ++++-||++++++++||||++++++-|||+++
    REV:    uggac--cgugagga----auguugg---ucg
	
	gguaccuuaacaguucuguuagugguaccagcagcuccuacacuaaguugaaaagcggaagcugcaccagcuuuaagcacuccuccuuugcaacaguuggcaaucugcugguuguaaggagugccaggua
	((((((((((((....)))))).)))))).((((((((........(((....)))))).)))))....((((...((((((((....((((((....(((.....))).)))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-Contig2515--.438.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.82769833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuuuaagcacuccuccuuugcaacaguuggc
            ++++---++++++++----++++++----+++
            ++++-||++++++++||||++++++-|||+++
    REV:    uggac--cgugagga----auguugg---ucg
	
	agcuuuaagcacuccuccuuugcaacaguuggcaaucugcugguuguaaggagugccaggua
	.((((...((((((((....((((((....(((.....))).)))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-Contig2653--.304.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.22	MeanVal:	-3.32707866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagcauaacgc-cgcuaagcauccuucaaggaag
            +++++--++++|++----++-+++++++++++++
            +++++--++++-++-|||++|+++++++++++++
    REV:    gucguuaugcgaguc---cg-aggagguuucuuu
	

>LUSGC1NG-Contig2653--.304.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.1344	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaggaua---acccugcugcggaggauacccuugcugcugaggaua-cc-cc
            +++++++-|||++++-++--++-+++++++++----+++---+++++|++|++
            +++++++----++++|++--++|+++++++++--||+++--|+++++-++-++
    REV:    cuuucuacguauggg-uggugu-uccuauggguc--auguc-ccuauaggagg
	
	acagcauaacgccgcuaagcauccuucaaggaagccaacuucuuucuuuggaggagccugagcguauugcugaggaggauaacccugcugcggaggauacccuugcugcugaggauaccccugaggaggauaucccuguacuggguauccuugugguggguaugcaucuuucggguacccuugaggaggagggacuc
	.(((((..((((((....((.(((((((((((((........))))))))))))))).)).))))..))))).(((((((.((((.((..((.(((((((((....(((...(((((((((...)).)).)))))..)))..)))))))))))..))))))....)))))))((((.(((((......)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-Contig2653--.341.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.254349833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucuuucuuuggaggagccuga-----gcgua-uugcugaggaggauaacccugcugcggaggauacccuugcugcugagg
            ++++++++++-++-++-++++++|||||+++++|++++++--++++++-++++---+++++-+++++-++++----++-+++
            ++++++++++-++|++-++++++-----+++++-++++++-|++++++|++++--|+++++|+++++-++++||||++-+++
    REV:    ggaggaggaguuc-ccaugggcuuucuacguauggguggug-uuccua-uggguc-auguc-ccuauaggag----gagucc
	
	acuucuuucuuuggaggagccugagcguauugcugaggaggauaacccugcugcggaggauacccuugcugcugaggauaccccugaggaggauaucccuguacuggguauccuugugguggguaugcaucuuucggguacccuugaggaggaggg
	.((((((((((.((.((.(((((((((((((((((..((((((.((((...(((((.(((((.((((....((.(((.....))).)))))).))))))))))..)))))))))).)))))).))))).....)))))).)))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-Contig602--.531.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.0118349999999997	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugacggaga-cgccggugaugguggugaagcg
            +++-+++++-|+++++++++-++--++++++++
            +++|+++++--+++++++++-++--++++++++
    REV:    cac-gucuuagguggucacuuuccuugcuuugu
	
	gugacggagacgccggugaugguggugaagcggagauaauccaaggugcugaaguuaccaaccaccuuggugaaugccggauuccgaucuaugaccggguacuccggcuucgucgaugcuguaaugucaguguucauguuucguuccuuucacugguggauucugcaca
	(((.(((((.(((((((((.((..((((((((........((((((((.((.......))..)))))))).(((.((((((.((((.((...)).))))...)))))))))...(((((((......)))))))..))))))))..)).)))))))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-Contig602--.531.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.0118349999999997	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugacggaga-cgccggugaugguggugaagcg
            +++-+++++-|+++++++++-++--++++++++
            +++|+++++--+++++++++-++--++++++++
    REV:    cac-gucuuagguggucacuuuccuugcuuugu
	
	gugacggagacgccggugaugguggugaagcggagauaauccaaggugcugaaguuaccaaccaccuuggugaaugccggauuccgaucuaugaccggguacuccggcuucgucgaugcuguaaugucaguguucauguuucguuccuuucacugguggauucugcaca
	(((.(((((.(((((((((.((..((((((((........((((((((.((.......))..)))))))).(((.((((((.((((.((...)).))))...)))))))))...((..(((......)))..))..))))))))..)).)))))))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-Contig831--.864.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	2.40092416666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgacggagg--gaauaauucg----ggggaugg-gggag
            +++++--+++-||+++++++---||||++++++++|+++++
            +++++--+++---+++++++-------++++++++-+++++
    REV:    cuguuauuuuaagcuuauuguuuuucaccucuaucucucuc
	
	aggcgacggagggaauaauucgggggaugggggaguugucucucucuaucuccacuuuuuguuauucgaauuuuauuguc
	.(((((..(((.(((((((...(((((((((((((....))))).)))))))).......)))))))...)))..)))))

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-024-F03-19JAN2007-021--.474.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-1.08657666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccuugacggcugugacguggcugggauggagagcguag
            +++++-++++++++-++----++-+++-+++++++-+++
            +++++-++++++++-++--||++-+++|+++++++-+++
    REV:    aggaggugucggcgaugag--gaguuu-ccuuuuggauu
	
	cuccuugacggcugugacguggcugggauggagagcguaggacuuuagguuuuccuuugaggaguagcggcuguggaggaa
	.(((((.((((((((.((....((.(((.(((((((.(((....))).)))))))))).))..)).)))))))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-041-H04-20JAN2007-018--.450.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.2973725	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuggaagucggcccggacgaacgacauucccaaggu
            +++++---+++++++-----+++-++++++++--+++
            +++++|||+++++++|||||+++-++++++++--+++
    REV:    uggcc---aguuggg-----uugguguaagggacccg
	
	cugccucccaccacgugggcaaucucggucgcccucggguggaaguggggcggguugacugccccgggcuggaagucggcccggacgaacgacauucccaagguguugagcccagggaaugugguuggguugaccgguauggaggcgaacccagugguggagaaguugccugggacuuucaagccggagaacacaaagucuccgg
	.(((((((((((.((.((((.((....)).)))).)))))).....(((((((.....)))))))..(((((...(((((((.....(((.((((((((..(((.....)))..)))))))).)))))))))))))))..)))))))..((((..(((((.....))))))))).........(((((((........)))))))

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-041-H04-20JAN2007-018--.452.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.2973725	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuggaagucggcccggacgaacgacauucccaaggu
            +++++---+++++++-----+++-++++++++--+++
            +++++|||+++++++|||||+++-++++++++--+++
    REV:    uggcc---aguuggg-----uugguguaagggacccg
	
	gccucccaccacgugggcaaucucggucgcccucggguggaaguggggcggguugacugccccgggcuggaagucggcccggacgaacgacauucccaagguguugagcccagggaaugugguuggguugaccgguauggaggcgaacccagugguggagaaguugccugggacuuucaagccggagaacacaaagucuccgg
	((((((((((.((.((((.((....)).)))).)))))).....(((((((.....)))))))..(((((...(((((((.....(((.((((((((..(((.....)))..)))))))).)))))))))))))))..))))))...((((..(((((.....))))))))).........(((((((........)))))))

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-097-B01-25JAN2007-013--.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	7.14781433333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaggggaaaacuugacccccccucaaaaaaaaccccuuuaaaaaaauuuuuugguu
            ++++-+++++++-----++++++++---------++++++++++++++------++++
            ++++-+++++++-----++++++++|||||||||++++++++++++++-----|++++
    REV:    cuuuguccuuuuuuuuagggggggg---------ggggggauuuuuuuugucc-ccag
	
	ccggggaggggaaaacuugacccccccucaaaaaaaaccccuuuaaaaaaauuuuuugguuuuuggaccccuguuuuuuuuaggggggggggggggauuuuuuuuccuguuuca
	...((((.(((((((.....((((((((.........((((((((((((((......((((....)))).....)))))))))))))))))))))).....))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-097-B01-25JAN2007-013--.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	6.09024266666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaggggaaaacuuga-cccccccucaaaaaaaaccccuuuaaaaaaauuuuuugguu
            ++++-+++++++---++|++++++++---------++++++++++++++------++++
            ++++-+++++++--|++-++++++++|||||||||++++++++++++++-----|++++
    REV:    cuuuguccuuuuuu-uuagggggggg---------ggggggauuuuuuuugucc-ccag
	
	ccggggaggggaaaacuugacccccccucaaaaaaaaccccuuuaaaaaaauuuuuugguuuuuggaccccuguuuuuuuuaggggggggggggggauuuuuuuuccuguuuca
	...((((.(((((((...((((((((((.........((((((((((((((......((((....)))).....)))))))))))))))))))))).))..))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-128-H09-29JAN2007-065--.463.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	3.653944	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggcuucuuacgcgguagauacggaaucccaaagacagcaacauuc
            +++++-------------++++++++-++++-+++-++++++---++
            +++++--|||||||||||++++++++-++++|+++-++++++-||++
    REV:    cuucgug-----------uuaugccucaggg-uucaguuguuu--gg
	
	gaggcuucuuacgcgguagauacggaaucccaaagacagcaacauucucauuugguuuguugacuugggacuccguauugugcuuca
	(((((.............((((((((.((((.(((.((((((...((......)).)))))).))))))).))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-178-H05-31JAN2007-033--.188.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuguuaggcaccgaugaugguacuugauucacugcaaggaaaacuaaaagcucuguuucagc
            ++++---++-++++--+++++---++--+++-++++--+++---------+++++++++--++
            ++++---++|++++||+++++-||++--+++|++++--+++--|||||||+++++++++--++
    REV:    gaacuaacu-uggu--cuacuu--aaaaaag-ggcgggucuaa-------cgagacaagaacg
	
	uuucuucuauauauuuuugucuguuucacugcaaagaaaacugaaagcucuguguuucagcucagugaaacguauggcaagaacagagcaauuaaucuguuguuuuuuuaaaaaaaaaacagaaacuuuucaucugggucgauuaagacugagcugauaacucgauucaaacagauagagaauaaggaagaagcuuguuaggcaccgaugaugguacuugauucacugcaaggaaaacuaaaagcucuguuucagcuauggcaagaacagagcaaucugggcgggaaaaaauucaucugguucaaucaaga
	.(((((((.(((.((((((((((((((((.((..((....))....))...)))..((((((((((((..((.((((.(((.(((((........)))))((((((((.....))))))))....))).)))).))..)).......))))))))))...........)))))))))))))))).))))))).((((...((.((((..(((((...((..(((.((((..(((.........(((((((((..((....))..)))))))))..)))..)))))))..)).)))))))))))...)))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-180-B11-31JAN2007-093--.379.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	1.460309	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuguggcugagguugguggu--ggugucggccguaagc----uacuucuucuggac
            +++--++-+++++++++++-||+++--+++--++++++||||++++++---+++++
            +++--++-+++++++++++---+++--+++||++++++----++++++---+++++
    REV:    gacuuuguuuccaacuaccuucccaugguu--uauuuguugugugaggucaacuug
	
	ccuguggcugagguuggugguggugucggccguaagcuacuucuucuggacaaggguucaacuggaguguguuguuuauuugguacccuuccaucaaccuuuguuucagu
	.(((..((.(((((((((((.(((..(((..((((((((((((...(((((....)))))...))))))....)))))))))..)))...))))))))))).))..))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-180-B11-31JAN2007-093--.387.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.659662499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagguugguggu--ggugucggccguaagc----uacuucuucuggac
            +++++++++++-||+++--+++--++++++||||++++++---+++++
            +++++++++++---+++--+++||++++++----++++++---+++++
    REV:    uuccaacuaccuucccaugguu--uauuuguugugugaggucaacuug
	
	ugagguuggugguggugucggccguaagcuacuucuucuggacaaggguucaacuggaguguguuguuuauuugguacccuuccaucaaccuuu
	.(((((((((((.(((..(((..((((((((((((...(((((....)))))...))))))....)))))))))..)))...))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-200-C09-7FEB2007-075--.274.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	2.0118	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacgugugacuucuucucugccggcgg-aguuggagacugc
            ++++-++++++--++++++++++++++|+++---++-++++
            ++++-++++++--++++++++++++++-+++|||++|++++
    REV:    cuguucguugggaaagagauggccgucaucg---uc-ggug
	
	aagguggaggugguggacgugugacuucuucucugccggcggaguuggagacugcugcugguggcugcuacugccgguagagaaaggguugcuugucgccgacgucggaggaggaugauccaucauuucauuuggagcaaagaaguugcgagacgcagccagugcguggauugcauucagcuccgcuccacucaccauguucgcuuccucauucacccucuccaccu
	.(((((((((.((((((((.((((((..(((((((((((((((((...((.((((.....))))))))).))))))))))))))..)))))).))))..........(((((((.(((.....(((......((((((..((....(((((..(((.((....)))))..))))).....))..))))))......))).))))))))))...)))).)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-201-B05-7FEB2007-045--.258.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.123923333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaauu--uuggcucua-------ag-cggcagucgggucgcc
            +++++++++||+++++++++|||||||++|++++++-++++-++++
            +++++++++--+++++++++-------++-++++++|++++|++++
    REV:    aaagguuaacuagccgagauauagugcucaguuguc-gucc-gcgg
	
	cuuuuuuguuuucaagaaaagccagauuugaagaaaauuauauaucucaucugcagagcaggaauguaaccgggcuauuguaucuugaaacaaacggauauuauagguuucaagggucuucuuccggaaacuaaaauuuuuaauuuuggcucuaagcggcagucgggucgccauuggaaggcgccugcuguugacucgugauauagagccgaucaauuggaaaaauaacuagaaaacagagga
	.((((((((((((.((.....((.((...(((((.................((((((((.((.......))..))).))))).((((((((...............))))))))..))))).)).)).........((((((((((((((((((((((((((.((((.((((.......)))))))))))))).)).......)))))))))..))))))))).....)).))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-201-B05-7FEB2007-045--.326.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.123923333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaauu--uuggcucua-------ag-cggcagucgggucgcc
            +++++++++||+++++++++|||||||++|++++++-++++-++++
            +++++++++--+++++++++-------++-++++++|++++|++++
    REV:    aaagguuaacuagccgagauauagugcucaguuguc-gucc-gcgg
	
	accgggcuauuguaucuugaaacaaacggauauuauagguuucaagggucuucuuccggaaacuaaaauuuuuaauuuuggcucuaagcggcagucgggucgccauuggaaggcgccugcuguugacucgugauauagagccgaucaauuggaaaa
	.(((((........(((((((((...............))))))))).......))))).........((((((((((((((((((((((((((.((((.((((.......)))))))))))))).)).......)))))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-201-B05-7FEB2007-045--.362.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.123923333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaauu--uuggcucua-------ag-cggcagucgggucgcc
            +++++++++||+++++++++|||||||++|++++++-++++-++++
            +++++++++--+++++++++-------++-++++++|++++|++++
    REV:    aaagguuaacuagccgagauauagugcucaguuguc-gucc-gcgg
	
	agguuucaagggucuucuuccggaaacuaaaauuuuuaauuuuggcucuaagcggcagucgggucgccauuggaaggcgccugcuguugacucgugauauagagccgaucaauuggaaaa
	.((((((..(((......))).))))))....((((((((((((((((((((((((((.((((.((((.......)))))))))))))).)).......)))))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-201-B05-7FEB2007-045--.382.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.123923333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaauu--uuggcucua-------ag-cggcagucgggucgcc
            +++++++++||+++++++++|||||||++|++++++-++++-++++
            +++++++++--+++++++++-------++-++++++|++++|++++
    REV:    aaagguuaacuagccgagauauagugcucaguuguc-gucc-gcgg
	
	cggaaacuaaaauuuuuaauuuuggcucuaagcggcagucgggucgccauuggaaggcgccugcuguugacucgugauauagagccgaucaauuggaaaa
	............((((((((((((((((((((((((((.((((.((((.......)))))))))))))).)).......)))))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-201-B05-7FEB2007-045--.393.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.123923333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuaauu--uuggcucua-------ag-cggcagucgggucgcc
            +++++++++||+++++++++|||||||++|++++++-++++-++++
            +++++++++--+++++++++-------++-++++++|++++|++++
    REV:    aaagguuaacuagccgagauauagugcucaguuguc-gucc-gcgg
	
	auuuuuaauuuuggcucuaagcggcagucgggucgccauuggaaggcgccugcuguugacucgugauauagagccgaucaauuggaaaa
	.((((((((((((((((((((((((((.((((.((((.......)))))))))))))).)).......)))))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-210-A07-02APR2007-063--.299.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	-1.02874566666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuccaucauuauuauuauuauuaccaccaguacccuuccuc----uugcaucccccccgagggc
            ++++++--------------++--+++++----++++++++-||||+++++++++--+++---++
            ++++++-|||||||||||||++--+++++--||++++++++-----+++++++++--+++--|++
    REV:    agggguu-------------uagggguggag--ggggaggguaccuaguguagggauggcgg-cg
	
	auuucuuucccucuucuccaucauuauuauuauuauuaccaccaguacccuuccucuugcaucccccccgagggcucucuuugguagaaacagaguaguuguuagcggcagcggcggcgguagggaugugauccaugggagggggagguggggauuuggggaucuuaugguaauuauuaccaauggcgggggagaaga
	.(((((..(((.((((((((..............((..(((((....((((((((.(((((((((..(((...((...(((((.......)))))..(((((.....))))).))..)))..))))))))).....))))))))..)))))..)).)))))).....(((((.....)))))..)).)))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-210-A07-02APR2007-063--.299.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	-1.02874566666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuccaucauuauuauuauuauuaccaccaguacccuuccuc----uugcaucccccccgagggc
            ++++++--------------++--+++++----++++++++-||||+++++++++--+++---++
            ++++++-|||||||||||||++--+++++--||++++++++-----+++++++++--+++--|++
    REV:    agggguu-------------uagggguggag--ggggaggguaccuaguguagggauggcgg-cg
	
	auuucuuucccucuucuccaucauuauuauuauuauuaccaccaguacccuuccucuugcaucccccccgagggcucucuuugguagaaacagaguaguuguuagcggcagcggcggcgguagggaugugauccaugggagggggagguggggauuuggggaucuuaugguaauuauuaccaauggcgggggagaaga
	.(((((..(((...((((((..............((..(((((....((((((((.(((((((((..(((...((...(((((.......)))))..(((((.....))))).))..)))..))))))))).....))))))))..)))))..)).)))))).....(((((.....))))).....)))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-245-H12-02APR2007-082--.378.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	5.7082785	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgaccag--agaaagggaggaaacagaguugaccguaggcga-ccgg
            ++--++++||++++++++++--+++---+++++++++----++|++++
            ++--++++--++++++++++--+++--|+++++++++---|++-++++
    REV:    cgagggucggucuuucccuuucuugag-cagcuggcagua-cuagguu
	
	cggcggcgaguaaucaucgguuucgcuagcgaccagagaaagggaggaaacagaguugaccguaggcgaccggaguuaccuuggaucaugacggucgacgaguucuuucccuuucuggcugggagcaaagccu
	.(((.(((((...........)))))..((..((((((((((((((..(((...(((((((((....((((((.......)))).))...)))))))))..)))..))))))))))..))))..))...))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-245-H12-02APR2007-082--.378.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.80	MeanVal:	6.20482	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgaccag--agaaagggaggaaacagaguugaccguaggcga-ccggag
            ++--++++||++++++++++--+++---+++++++++----++|++-+++
            ++--++++--++++++++++--+++--|+++++++++---|++-++|+++
    REV:    cgagggucggucuuucccuuucuugag-cagcuggcagua-cuagg-uuc
	
	cggcggcgaguaaucaucgguuucgcuagcgaccagagaaagggaggaaacagaguugaccguaggcgaccggaguuaccuuggaucaugacggucgacgaguucuuucccuuucuggcugggagcaaagccu
	.(((.(((((...........)))))..((..((((((((((((((..(((...(((((((((....((((.(((....))))).))...)))))))))..)))..))))))))))..))))..))...))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-245-H12-02APR2007-082--.395.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	4.642828	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuucgcuagcgaccag--agaaagggaggaaacagaguugaccguaggcga-ccgg
            +++++-+++-----++++||++++++++++--+++---+++++++++----++|++++
            +++++-+++-||||++++--++++++++++--+++--|+++++++++---|++-++++
    REV:    ccgaaacgag----ggucggucuuucccuuucuugag-cagcuggcagua-cuagguu
	
	cgguuucgcuagcgaccagagaaagggaggaaacagaguugaccguaggcgaccggaguuaccuuggaucaugacggucgacgaguucuuucccuuucuggcugggagcaaagccu
	.(((((.(((.....((((((((((((((..(((...(((((((((....((((((.......)))).))...)))))))))..)))..))))))))))..)))).))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-245-H12-02APR2007-082--.395.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	5.00038	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuucgcuagcgaccag--agaaagggaggaaacagaguugaccguaggcga-ccggag
            +++++-+++-----++++||++++++++++--+++---+++++++++----++|++-+++
            +++++-+++-||||++++--++++++++++--+++--|+++++++++---|++-++|+++
    REV:    ccgaaacgag----ggucggucuuucccuuucuugag-cagcuggcagua-cuagg-uuc
	
	cgguuucgcuagcgaccagagaaagggaggaaacagaguugaccguaggcgaccggaguuaccuuggaucaugacggucgacgaguucuuucccuuucuggcugggagcaaagccu
	.(((((.(((.....((((((((((((((..(((...(((((((((....((((.(((....))))).))...)))))))))..)))..))))))))))..)))).))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-245-H12-02APR2007-082--.405.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	5.7082785	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgaccag--agaaagggaggaaacagaguugaccguaggcga-ccgg
            ++--++++||++++++++++--+++---+++++++++----++|++++
            ++--++++--++++++++++--+++--|+++++++++---|++-++++
    REV:    cgagggucggucuuucccuuucuugag-cagcuggcagua-cuagguu
	
	agcgaccagagaaagggaggaaacagaguugaccguaggcgaccggaguuaccuuggaucaugacggucgacgaguucuuucccuuucuggcugggagcaaagccucauacauaaacuaaugagc
	.((..((((((((((((((..(((...(((((((((....((((((.......)))).))...)))))))))..)))..))))))))))..))))..)).....(((((..........))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-245-H12-02APR2007-082--.405.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.80	MeanVal:	6.20482	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgaccag--agaaagggaggaaacagaguugaccguaggcga-ccggag
            ++--++++||++++++++++--+++---+++++++++----++|++-+++
            ++--++++--++++++++++--+++--|+++++++++---|++-++|+++
    REV:    cgagggucggucuuucccuuucuugag-cagcuggcagua-cuagg-uuc
	
	agcgaccagagaaagggaggaaacagaguugaccguaggcgaccggaguuaccuuggaucaugacggucgacgaguucuuucccuuucuggcugggagcaaagccucauacauaaacuaaugagc
	.((..((((((((((((((..(((...(((((((((....((((.(((....))))).))...)))))))))..)))..))))))))))..))))..)).....(((((..........))))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-245-H12-02APR2007-082--.409.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	6.1739155	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccag--agaaagggaggaaacagaguugaccguaggcga-ccgg
            ++++||++++++++++--+++---+++++++++----++|++++
            ++++--++++++++++--+++--|+++++++++---|++-++++
    REV:    ggucggucuuucccuuucuugag-cagcuggcagua-cuagguu
	
	accagagaaagggaggaaacagaguugaccguaggcgaccggaguuaccuuggaucaugacggucgacgaguucuuucccuuucuggcuggg
	.((((((((((((((..(((...(((((((((....((((((.......)))).))...)))))))))..)))..))))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-245-H12-02APR2007-082--.413.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.00	MeanVal:	3.3153415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaagggaggaaacagaguugaccguaggcga-ccgg
            ++++++++++--+++---+++++++++----++|++++
            ++++++++++--+++--|+++++++++---|++-++++
    REV:    ucuuucccuuucuugag-cagcuggcagua-cuagguu
	
	gagaaagggaggaaacagaguugaccguaggcgaccggaguuaccuuggaucaugacggucgacgaguucuuucccuuucuggcugggagcaaagccu
	.((((((((((..(((...(((((((((....((((((.......)))).))...)))))))))..)))..))))))))))((((........)))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-245-H12-02APR2007-082--.413.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.08	MeanVal:	3.6111935	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaagggaggaaacagaguugaccguaggcga-ccggag
            ++++++++++--+++---+++++++++----++|++-+++
            ++++++++++--+++--|+++++++++---|++-++|+++
    REV:    ucuuucccuuucuugag-cagcuggcagua-cuagg-uuc
	
	gagaaagggaggaaacagaguugaccguaggcgaccggaguuaccuuggaucaugacggucgacgaguucuuucccuuucuggcugggagcaaagccu
	.((((((((((..(((...(((((((((....((((.(((....))))).))...)))))))))..)))..))))))))))((((........)))).

##################################################

##################################################
>LUSGC1NG-RP-246-F07-02APR2007-053--.418.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-0.856926	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaccguucuggugcaa---guucaggagcucgacgagcuuucuuc
            ++++++---++++---|||+++++++++---+++++--+++++++
            ++++++-||++++------+++++++++|||+++++-|+++++++
    REV:    guggcau--ccauaaaucccaaguucuu---cugcua-ggaggag
	
	guaccguucuggugcaaguucaggagcucgacgagcuuucuucgaucgaggaggaucgucuucuugaacccuaaauaccuacgguga
	.((((((...((((...(((((((((...(((((..(((((((....))))))).))))))))))))))......)))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-Contig1794--.428.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.70	MeanVal:	2.7380605	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaucucagacuuccucaaaggaggacaguuguucg
            +++++++++----+++-++++-+++-+++++-+++
            +++++++++--||+++-++++|+++|+++++-+++
    REV:    uuggagucuuc--gagauuuc-ccu-uuaacuagu
	
	caaucucagacuuccucaaaggaggacaguuguucgagauuaugaucaauuucccuuuagagcuucugagguu
	.(((((((((....(((.((((.(((.(((((.(((......))).)))))))))))).)))..)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-Contig1807--.584.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.37749916666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggagaccgauuuuucagaacuaggggcu-cu--cccgagccagggauuacc
            +++++++++---+++++++--++++--++|++||++++---+++++-+++++
            +++++++++-||+++++++--++++--++-++--++++-||+++++|+++++
    REV:    uccucuggcc--ggagucugcauucaaggugaucgggca--gucuc-agugg
	
	cucgugccaucuaggagaccgauuuuucagaacuaggggcucucccgagccagggauuaccaucggugacucugacgggcuaguggaacuuacgucugaggccggucuccuuccuuuaggagccggugaaggagaaaacugcucgccgguuaccucuggcaaugau
	.((((((((...(((((((((...(((((((..((((..((((((((...(((((.(((((...)))))))))).))))..)).))..))))..))))))).)))))))))......(((((((((((.((.((....)).)))))))))).))).))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-Contig1807--.587.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.37749916666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggagaccgauuuuucagaacuaggggcu-cu--cccgagccagggauuacc
            +++++++++---+++++++--++++--++|++||++++---+++++-+++++
            +++++++++-||+++++++--++++--++-++--++++-||+++++|+++++
    REV:    uccucuggcc--ggagucugcauucaaggugaucgggca--gucuc-agugg
	
	gugccaucuaggagaccgauuuuucagaacuaggggcucucccgagccagggauuaccaucggugacucugacgggcuaguggaacuuacgucugaggccggucuccuuccuuuaggagccggugaaggagaaaacugcucgccgguuaccucuggcaa
	.(((((...(((((((((...(((((((..((((..((((((((...(((((.(((((...)))))))))).))))..)).))..))))..))))))).)))))))))......(((((((((((.((.((....)).)))))))))).))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-Contig1807--.595.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.37749916666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggagaccgauuuuucagaacuaggggcu-cu--cccgagccagggauuacc
            +++++++++---+++++++--++++--++|++||++++---+++++-+++++
            +++++++++-||+++++++--++++--++-++--++++-||+++++|+++++
    REV:    uccucuggcc--ggagucugcauucaaggugaucgggca--gucuc-agugg
	
	uaggagaccgauuuuucagaacuaggggcucucccgagccagggauuaccaucggugacucugacgggcuaguggaacuuacgucugaggccggucuccuuccuuuaggagccggugaaggagaaaacugcucgccgguuaccucuggc
	.(((((((((...(((((((..((((..((((((((...(((((.(((((...)))))))))).))))..)).))..))))..))))))).))))))))).((...(((((((((((.((.((....)).)))))))))).)))..)).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-Contig2172--.71.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	1.045373	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggugaaggaggagg----gg-uggugga-uggaggugg-ggaucuugggaugaaaggguugagugga----gugccauguucaauugggccu-gg
            +++++-+++++++++||||++|+++-+++|+++++++++|+++-----++++----+++++-++++++||||++++++-++++++--++++--|++
            +++++-+++++++++----++-+++-+++-+++++++++-+++|||||++++---|+++++|++++++----++++++-++++++||++++---++
    REV:    uccaccuccuccuccguuuccggccucuucaucuccaccaccu-----ucuaaug-uccgg-uuaucuaggucacgguucgaguu--uccguaguc
	
	aacgggaggaugcauauaucuaugcuaugcuugcugaugccaaaagaaaauacaaauaauaacagagaaagagaacaagcuaagguuguggcugcaucugcaugcaugcaugguuaacauauauauagagauaauugggauugagaugcaagcuaauuaaguuagaauaagggugaaggaggaggggugguggauggagguggggaucuugggaugaaaggguugaguggagugccauguucaauugggccugguuuuacugaugccuuugagcuuggcacuggaucuauuggccuguaaucuuccaccaccucuacuucuccggccuuugccuccuccuccaccucccccugaagaaaaaaaagcuuucugcugcuccuugcuucugcuaccgccaucauuuucaugucaguauccccugua
	.(((((.((((((...((.((((((.((((.(((.(((((.........((....))....................(((((......)))))))))).))).)))))))))).)).............((((..(((((.(((...((.(((.................(((((.((((((((((((((.(((((((((((((((.....((((....(((((.((((((((((((.((((((..((((..((.....))...)))))))))).))))))....)))))))))))...))))))).))))))))).))).))).))....))))))))).)))))......((((.......(((.....)))........)))).)))...))..))).))))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-Contig2511--.510.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.38	MeanVal:	0.22214	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagcuucucggac-uca---uggaaguag
            ++++++++++++++|++-|||+++++++++
            ++++++++++++++-++----+++++++++
    REV:    ucucgaggggcuugaagcauagccuucauc
	
	ccccuccgauuccucccccuucauuagaagucggcggagggaagugaggagcuucucggacucauggaaguagauguugacuacuuccgauacgaaguucggggagcucucaucuucgagcugcugcagcugcaagaacugcucguccaacacucccugguggaagaggaggga
	.((((((..((((.((..((((....))))..))...((((.((((.((((((((((((((((.(((((((((.......)))))))))....)).))))))))))))))......(((((..((((....)).))....))))).....))))))))...))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-Contig2511--.510.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.38	MeanVal:	0.22214	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagcuucucggac-uca---uggaaguag
            ++++++++++++++|++-|||+++++++++
            ++++++++++++++-++----+++++++++
    REV:    ucucgaggggcuugaagcauagccuucauc
	
	ccccuccgauuccucccccuucauuagaagucggcggagggaagugaggagcuucucggacucauggaaguagauguugacuacuuccgauacgaaguucggggagcucucaucuucgagcugcugcagcugcaagaacugcucguccaacacucccugguggaagaggaggga
	.((((((..((((.((..((((....)))).......((((.((((.((((((((((((((((.(((((((((.......)))))))))....)).))))))))))))))......(((((..((((....)).))....))))).....)))))))))).))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-Contig2511--.518.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.38	MeanVal:	0.22214	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagcuucucggac-uca---uggaaguag
            ++++++++++++++|++-|||+++++++++
            ++++++++++++++-++----+++++++++
    REV:    ucucgaggggcuugaagcauagccuucauc
	
	auuccucccccuucauuagaagucggcggagggaagugaggagcuucucggacucauggaaguagauguugacuacuuccgauacgaaguucggggagcucucaucuucgagcugcugcagcugcaagaacugcucguccaacacucccugguggaagaggaggga
	.(((((((..((((....))))((.((..((((.((((.((((((((((((((((.(((((((((.......)))))))))....)).))))))))))))))......(((((..((((....)).))....))))).....)))))))).)).))...)))))))

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-Contig2511--.533.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0.734399999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agu--cggcggagggaag-ugaggagcuucucggac-uca---uggaaguag
            +++||++++++---++++|+++-+++++++++++++|++-|||+++++++++
            +++--++++++---++++-+++|+++++++++++++-++----+++++++++
    REV:    ucgacgucgucgagcuucuacu-cucgaggggcuugaagcauagccuucauc
	
	uuagaagucggcggagggaagugaggagcuucucggacucauggaaguagauguugacuacuuccgauacgaaguucggggagcucucaucuucgagcugcugcagcugcaagaacugcucguccaacacucccugguggaagaggagg
	.....(((((((((...(((((((.(((((((((((((((.(((((((((.......)))))))))....)).)))))))))))))))).))))...))))))..))).......((.(((.((((.((.....)).)))).))).)).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-Contig2511--.550.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.93	MeanVal:	1.19251766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaag-ugaggagcuucucggac-uca---uggaaguag
            ++++|+++-+++++++++++++|++-|||+++++++++
            ++++-+++|+++++++++++++-++----+++++++++
    REV:    cuucuacu-cucgaggggcuugaagcauagccuucauc
	
	gaagugaggagcuucucggacucauggaaguagauguugacuacuuccgauacgaaguucggggagcucucaucuucgagcugcugcagcugcaagaacugcucguccaacacucccugguggaagaggagg
	(((((((.(((((((((((((((.(((((((((.......)))))))))....)).)))))))))))))))).))))..((.((....)).)).....((.(((.((((.((.....)).)))).))).)).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-Contig2511--.552.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.49	MeanVal:	0.595839999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugaggagcuucucggac-uca---uggaaguag
            ++++-+++++++++++++|++-|||+++++++++
            ++++|+++++++++++++-++----+++++++++
    REV:    uacu-cucgaggggcuugaagcauagccuucauc
	
	agugaggagcuucucggacucauggaaguagauguugacuacuuccgauacgaaguucggggagcucucaucuucgagcugcugcagcugcaagaacugcucguccaacacucccugguggaagaggagg
	.((((.(((((((((((((((.(((((((((.......)))))))))....)).)))))))))))))))))(((..(((((...)))))..)))..((.(((.((((.((.....)).)))).))).)).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-Contig2511--.552.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.49	MeanVal:	0.595839999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugaggagcuucucggac-uca---uggaaguag
            ++++-+++++++++++++|++-|||+++++++++
            ++++|+++++++++++++-++----+++++++++
    REV:    uacu-cucgaggggcuugaagcauagccuucauc
	
	agugaggagcuucucggacucauggaaguagauguugacuacuuccgauacgaaguucggggagcucucaucuucgagcugcugcagcugcaagaacugcucguccaacacucccugguggaagaggagg
	.((((.(((((((((((((((.(((((((((.......)))))))))....)).)))))))))))))))))...(((((..((((....)).))....))))).......((((((......)).)))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-Contig2511--.555.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.22	MeanVal:	0.294253333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggagcuucucggac-uca---uggaaguag
            ++-+++++++++++++|++-|||+++++++++
            ++|+++++++++++++-++----+++++++++
    REV:    cu-cucgaggggcuugaagcauagccuucauc
	
	gaggagcuucucggacucauggaaguagauguugacuacuuccgauacgaaguucggggagcucucaucuucgagcugcugcagcugcaagaacugcucguccaacacucccugguggaagaggagg
	((.(((((((((((((((.(((((((((.......)))))))))....)).))))))))))))))).((((..(((((...)))))..)))).((.(((.((((.((.....)).)))).))).)).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-Contig2511--.555.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.38	MeanVal:	0.22214	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagcuucucggac-uca---uggaaguag
            ++++++++++++++|++-|||+++++++++
            ++++++++++++++-++----+++++++++
    REV:    ucucgaggggcuugaagcauagccuucauc
	
	gaggagcuucucggacucauggaaguagauguugacuacuuccgauacgaaguucggggagcucucaucuucgagcugcugcagcugcaagaacugcucguccaacacucccugguggaagaggagg
	..((((((((((((((((.(((((((((.......)))))))))....)).))))))))))))))..((((..(((((...)))))..)))).((.(((.((((.((.....)).)))).))).)).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-068-E09-28FEB2007-071--.297.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	3.11872	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuguaacaa---agaccau--guagaa----------gcuaagguaucuggaggca
            ++++++++-|||+++++--||++++++||||||||||++++++++++++-++++++
            ++++++++----+++++----++++++----------++++++++++++|++++++
    REV:    aacguugucuugucuggaauucaucuuaccacuuagacgauuccgugga-cuucgu
	
	gccaucuguugcugcgguuguaacaaagaccauguagaagcuaagguaucuggaggcaaugucugcuucaggugccuuagcagauucaccauucuacuuaaggucuguucuguugcaaguuccuucccacauaggaccucagcaaacacugaaacaaucuuugggagauacugguuguucggcc
	(((...((((((((.((((((((((.(((((..((((((((((((((((((.((((((.....))))))))))))))))))..........))))))....)))))....))))))))..((((........)))))).)))))).))....(((((((..((.....))..))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-068-E09-28FEB2007-071--.297.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	3.11872	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuguaacaa---agaccau--guagaa----------gcuaagguaucuggaggca
            ++++++++-|||+++++--||++++++||||||||||++++++++++++-++++++
            ++++++++----+++++----++++++----------++++++++++++|++++++
    REV:    aacguugucuugucuggaauucaucuuaccacuuagacgauuccgugga-cuucgu
	
	gccaucuguugcugcgguuguaacaaagaccauguagaagcuaagguaucuggaggcaaugucugcuucaggugccuuagcagauucaccauucuacuuaaggucuguucuguugcaaguuccuucccacauaggaccucagcaaacacugaaacaaucuuugggagauacugguuguucggcc
	(((.....((((((.((((((((((.(((((..((((((((((((((((((.((((((.....))))))))))))))))))..........))))))....)))))....))))))))..((((........)))))).)))))).......(((((((..((.....))..))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-068-E09-28FEB2007-071--.302.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	3.11872	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuguaacaa---agaccau--guagaa----------gcuaagguaucuggaggca
            ++++++++-|||+++++--||++++++||||||||||++++++++++++-++++++
            ++++++++----+++++----++++++----------++++++++++++|++++++
    REV:    aacguugucuugucuggaauucaucuuaccacuuagacgauuccgugga-cuucgu
	
	cuguugcugcgguuguaacaaagaccauguagaagcuaagguaucuggaggcaaugucugcuucaggugccuuagcagauucaccauucuacuuaaggucuguucuguugcaaguuccuucccacauaggaccucagcaaacacugaaacaaucuuugggagauacugguuguucggccccaaaa
	.((((((((.((((((((((.(((((..((((((((((((((((((.((((((.....))))))))))))))))))..........))))))....)))))....))))))))..((((........)))))).)))))).))...........((((((.....((((....)))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-068-E09-28FEB2007-071--.302.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	3.11872	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuguaacaa---agaccau--guagaa----------gcuaagguaucuggaggca
            ++++++++-|||+++++--||++++++||||||||||++++++++++++-++++++
            ++++++++----+++++----++++++----------++++++++++++|++++++
    REV:    aacguugucuugucuggaauucaucuuaccacuuagacgauuccgugga-cuucgu
	
	cuguugcugcgguuguaacaaagaccauguagaagcuaagguaucuggaggcaaugucugcuucaggugccuuagcagauucaccauucuacuuaaggucuguucuguugcaaguuccuucccacauaggaccucagcaaacacugaaacaaucuuugggagauacugguuguucggccccaaaa
	.((((((((.((((((((((.(((((..((((((((((((((((((.((((((.....))))))))))))))))))..........))))))....)))))....))))))))..((((........)))))).)))))).))...........((((((.((.((.....))))...)))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-068-E09-28FEB2007-071--.302.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	3.11872	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuguaacaa---agaccau--guagaa----------gcuaagguaucuggaggca
            ++++++++-|||+++++--||++++++||||||||||++++++++++++-++++++
            ++++++++----+++++----++++++----------++++++++++++|++++++
    REV:    aacguugucuugucuggaauucaucuuaccacuuagacgauuccgugga-cuucgu
	
	cuguugcugcgguuguaacaaagaccauguagaagcuaagguaucuggaggcaaugucugcuucaggugccuuagcagauucaccauucuacuuaaggucuguucuguugcaaguuccuucccacauaggaccucagcaaacacugaaacaaucuuugggagauacugguuguucggccccaaaa
	...((((((.((((((((((.(((((..((((((((((((((((((.((((((.....))))))))))))))))))..........))))))....)))))....))))))))..((((........)))))).))))))..............((((((.....((((....)))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-077-H08-28FEB2007-050--.482.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.07	MeanVal:	0.379683333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaacuguc-uucucgagagga-ugaucag
            +++++-+++|+++++++++---|+++++++
            +++++|+++-+++++++++----+++++++
    REV:    ucuug-uagcgagagcuuuaagaacuaguc
	
	gagaucaagucuuucagaacugucuucucgagaggaugaucaguacuugccugaucaagaauuucgagagcgauguucucgacuucaucaagugauuugguuuc
	(((((((((((....(((((.((((((((((((...(((((((.......)))))))....))))))))).))))))))..((((....)))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-077-H08-28FEB2007-050--.496.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.07	MeanVal:	0.379683333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaacuguc-uucucgagagga-ugaucag
            +++++-+++|+++++++++---|+++++++
            +++++|+++-+++++++++----+++++++
    REV:    ucuug-uagcgagagcuuuaagaacuaguc
	
	cagaacugucuucucgagaggaugaucaguacuugccugaucaagaauuucgagagcgauguucucgacuucaucaagugauuugguuu
	.(((((.((((((((((((...(((((((.......)))))))....))))))))).)))))))).((((..(((....)))..)))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-095-A10-28FEB2007-080--.433.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.219219	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuagggcu-caaaccguuuacgg-----ucuca
            +++++++-|++++++++---+++|||||+++++
            +++++++--++++++++--|+++-----+++++
    REV:    gguuucguuguuuggcguc-gcccaacgagagu
	
	uuuagggcucaaaccguuuacggucucaaaaucugagagcaacccgcugcgguuuguugcuuuggu
	.(((((((.((((((((...((((((((.....))))).....)))..))))))))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-099-F04-28FEB2007-022--.324.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.80	MeanVal:	4.720908	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcccgcu--ucgcacagccgugu---guuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgu--gcac
            ++++++++||++++-++++-++++|||++++++-+++----+++++++++----+++++++--+++||++++
            ++++++++--++++-++++-++++---++++++-+++--||+++++++++----+++++++--+++--++++
    REV:    uugggugguuagugggucgacacgcuucgaccgaccugc--agucgggugacgaauccguucgguagucgug
	
	gcugacagucaccagcccgcuucgcacagccguguguuggucggagccuucagccugccuacugggcaacacgugcacaaaugugcugauggcuugccuaagcagugggcugacguccagccagcuucgcacagcugggugauugguggguuuugcuugcacauuccugacugucag
	.((((((((((..((((((((((((.((((.((((((((((.(((....(((((((((....(((((((..(((((((....))))..)))..)))))))....)))))))))..))).))))))...)))).)))).))))..)))))))).((....))......))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-105-G04-01MAR2007-020--.479.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.358061	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auucuuggca-uccgacuuugauuuuccuccuuucaugacg
            +++++--+++|+++--++++--+++++++++++++--++++
            +++++--+++-+++--++++-|+++++++++++++-|++++
    REV:    uaaggugcguaagggggggaa-ggaaggaggaaggc-cugc
	
	uauucuuggcauccgacuuugauuuuccuccuuucaugacggaauuaugaacggcguccggaaggaggaaggaagggggggaaugcguggaauu
	.(((((..((((((..((((..(((((((((((((..((((.............)))).))))))))))))).))))..))).)))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-105-G04-01MAR2007-020--.487.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0.323489	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gca-uccgacuuugauuuuccuccuuucaugacg
            +++|+++--++++--+++++++++++++--++++
            +++-+++--++++-|+++++++++++++-|++++
    REV:    cguaagggggggaa-ggaaggaggaaggc-cugc
	
	gcauccgacuuugauuuuccuccuuucaugacggaauuaugaacggcguccggaaggaggaaggaagggggggaaugcg
	((((((..((((..(((((((((((((..((((.............)))).))))))))))))).))))..))).))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-111-E07-01MAR2007-055--.321.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	1.67485266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgc--cauuggcguuu-ucgucguccaugccau
            ++++||++++++++---|++++++++--++++++
            ++++--++++++++----++++++++--++++++
    REV:    gguguuguagcugcucuuaguaguaguagcggug
	
	cgccaccuuugucguaggaggagucuucaagggaggcuucgcccugcuccuccugcugccuccgccauuggcguuuucgucguccaugccauucucagcguuauuguggcgaugaugaugauucucgucgauguugugguccggguggucccucagguggagcuugagc
	.(((((((..((.(((((((((((.....((((........))))))))))))))).))..((((((((((((...((((((((..((((((.............))))))..))))))))....))))))))..))))...)))))))..((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-161-B01-03APR2007-013--.378.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.80	MeanVal:	2.11564666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauucccuga-ggaaga-ugggcucucugcu
            +++-+++---|++++++|++++-++++++++
            +++-+++----++++++-++++-++++++++
    REV:    uugcgggugaaccuucugguucaagagauga
	
	ggauucccugaggaagaugggcucucugcuguagacuucaacagucagugcugcugccgagucuagaaugcuggacucguccaguaaaguagagaacuuggucuuccaagugggcguug
	.(((.(((...((((((((((.((((((((...((((.....)))).....(((((.(((((((((....)))))))))..))))).)))))))).)))).))))))....))).))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-167-D07-03APR2007-057--.653.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.07	MeanVal:	0.226078888888888	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guugaggacu---gcgu--ccuu-guccga
            ++++++++++|||+++-||++++|++++++
            ++++++++++---+++---++++-++++++
    REV:    uaacuucugaauucgcuguggaaguagguu
	
	gguugaggacugcguccuuguccgagcucgguuggaugaaggugucgcuuaagucuucaaug
	.(((((((((((((.((((((((((......)))))).))))...)))...)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-171-B02-03APR2007-014--.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.0102133333333328	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gga----gaaaaaagggaaccaaaaaaaaaaaacuuaaccccccccaucaagaacacaauuuuu
            ++-||||+++----++++---------------------+++++++++--+++++--+++++++
            ++-----+++---|++++---||||||||||||||||||+++++++++||+++++--+++++++
    REV:    ccaaaagcuugaa-cccugaa------------------gggggggua--uuuuggcuugggaa
	
	aaagaagucccaucauucccccccaaaaaaaaaagggggggaaaaggagaaaaaagggaaccaaaaaaaaaaaacuuaaccccccccaucaagaacacaauuuuuucaaaaggguucgguuuuaugggggggaagucccaaguucgaaaaccagggggacaaggg
	......(((((....(((((((((..........)))))))))..((.(((....((((.....................(((((((((..(((((..(((((((....)))))))..))))))))))))))...))))...))).....))...))))).....

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-171-B02-03APR2007-014--.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.0240656666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gga----gaaaaaagggaaccaaaaaaaaaaaacuuaaccccccccaucaagaacacaauuuuu
            ++-||||+++----++++---------------------+++++++++--+++++--+++--++
            ++-----+++---|++++---||||||||||||||||||+++++++++||+++++--+++--++
    REV:    ccaaaagcuugaa-cccugaa------------------gggggggua--uuuuggcuugggaa
	
	aaagaagucccaucauucccccccaaaaaaaaaagggggggaaaaggagaaaaaagggaaccaaaaaaaaaaaacuuaaccccccccaucaagaacacaauuuuuucaaaaggguucgguuuuaugggggggaagucccaaguucgaaaaccagggggacaaggg
	......(((((....(((((((((..........)))))))))..((.(((....((((.....................(((((((((..(((((..(((..((....))..)))..))))))))))))))...))))...))).....))...))))).....

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-183-D03-04APR2007-025--.380.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-2.25855283333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgaucagagaugccgcgguggguggugu-gu
            ++++++------+++-++++++++++-++|++
            ++++++||||||+++|++++++++++-++-++
    REV:    agcuag------ugg-gccacccaccucggca
	
	ggugcaacaggcggcauaucgaucagagaugccgcggugggugguguguauccaacggcuccacccaccgggugaucgaacuugcauguggagccgaauuugcaguagccguuuugcaug
	.((((((..((((((...((((((......(((.((((((((((.((((.....)).)).)))))))))))))))))))..(((((..((....))....)))))..)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-183-D03-04APR2007-025--.387.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-2.25855283333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgaucagagaugccgcgguggguggugu-gu
            ++++++------+++-++++++++++-++|++
            ++++++||||||+++|++++++++++-++-++
    REV:    agcuag------ugg-gccacccaccucggca
	
	caggcggcauaucgaucagagaugccgcggugggugguguguauccaacggcuccacccaccgggugaucgaacuugcauguggagccgaauuugcaguagccguuuu
	.(((((((...((((((......(((.((((((((((.((((.....)).)).)))))))))))))))))))..(((((..((....))....)))))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-197-F06-04APR2007-038--.568.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-0.67773	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccugagcagagagcgag------gcgucugaugcccgccucgagaucagag
            +++-+++++++---+++++||||||++++++++++--------++++++++++
            +++-+++++++---+++++------++++++++++-|||||||++++++++++
    REV:    aaguguucgucccaugcucuaaguucgcagacuauu-------uucuagucuu
	
	uuuccugagcagagagcgaggcgucugaugcccgccucgagaucagaguguucguucugaucuuuuaucagacgcuugaaucucguacccugcuugugaaauccaggguggccuuggac
	.(((.(((((((...(((((((((((((((........((((((((((......)))))))))).))))))))))......)))))...))))))).))).(((((((...))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-197-F06-04APR2007-038--.573.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	-0.824965	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagcagagagcgag------gcgucugaugcccgccucgagaucagag
            ++++++---+++++||||||++++++++++--------++++++++++
            ++++++---+++++------++++++++++-|||||||++++++++++
    REV:    uucgucccaugcucuaaguucgcagacuauu-------uucuagucuu
	
	ugagcagagagcgaggcgucugaugcccgccucgagaucagaguguucguucugaucuuuuaucagacgcuugaaucucguacccugcuugugaaauccaggguggccuuggac
	.((((((...(((((((((((((((........((((((((((......)))))))))).))))))))))......)))))...))))))......(((((((...))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-197-F06-04APR2007-038--.578.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	0.00910833333333327	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagcgaggcgucugaugcccgccucgagaucagag
            ++++---++++++++++++--------++++++++++
            ++++---++++++++++++-|||||||++++++++++
    REV:    cucuaaguucgcagacuauu-------uucuagucuu
	
	agagagcgaggcgucugaugcccgccucgagaucagaguguucguucugaucuuuuaucagacgcuugaaucucguacccugcuugugaaauccagggugg
	.((((...((((((((((((........((((((((((......)))))))))).))))))))))))...)))).(((((((...........))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-197-F06-04APR2007-038--.578.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	0.00910833333333327	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagcgaggcgucugaugcccgccucgagaucagag
            ++++---++++++++++++--------++++++++++
            ++++---++++++++++++-|||||||++++++++++
    REV:    cucuaaguucgcagacuauu-------uucuagucuu
	
	agagagcgaggcgucugaugcccgccucgagaucagaguguucguucugaucuuuuaucagacgcuugaaucucguacccugcuugugaaauccagggugg
	.((((...((((((((((((........((((((((((......)))))))))).))))))))))))...)))).(((((((.((....))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-227-E10-06JUN2007-072--.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	-1.4740285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccacgugggagcggg-gcgcacauucgugacgaaacucgcgauucgugac
            ++++++++++---++-|+++---+++++++---------++++-+++++++
            ++++++++++|||++--+++--|+++++++|||||||||++++-+++++++
    REV:    gggugcaccc---ccaacgcuc-uaagcac---------cgcuuagcgcug
	
	ggccgccuaucgcgucucggagccccgcgcgugggagcggggcgcgcgcacauucgugacgaaucucgcgauucgugccacgaaugucgcgauucgugacgaaucucacaaccccacgugggagcggggcgcacauucgugacgaaacucgcgauucgugaccaaugucgcgauucgccacgaaucucgcaacccccacgugggagcggugcgcacauucgugacgaagguggucaagu
	((((((((....((((.(((((((((((........)))))))..((((((.(((((.(((((..((((((((((.....)))..)))))))))))).))))).........((((((((((...((.(((...(((((((.........((((.(((((((....))))))).)))))))))))..)))..))))))))))))....))))))...)))).)))).))))))))....

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-252-C03-23NOV2007-027--.498.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	3.28712133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agauccguucagaucaggagcaggaggaggaguaacggggugaguuucgguuauaucuacc
            +++---++++++--++++++-++++++++++++----++-++++++++----+++-+++++
            +++-||++++++||++++++-++++++++++++-|||++-++++++++---|+++-+++++
    REV:    ucuu--uaaguc--gucuucuucuucuuccucga---ccgguucggagggu-uauuggugg
	
	ccaccacagauccguucagaucaggagcaggaggaggaguaacggggugaguuucgguuauaucuaccuucuugcggugguuauugggaggcuuggccagcuccuucuucuucuucugcugaauuucuucuccucgcuugagaaucuugaccuggcccauaacgagauuauuauugagccgggucuggggagaggguga
	.((((..(((...((((((..((((((.((((((((((((....((.((((((((....(((.(((((.......))))).)))...)))))))).)).)))))))))))).)))))))))))).)))((((((((............((((((((.((...............)).)))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-252-C03-23NOV2007-027--.498.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	3.28712133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agauccguucagaucaggagcaggaggaggaguaacggggugaguuucgguuauaucuacc
            +++---++++++--++++++-++++++++++++----++-++++++++----+++-+++++
            +++-||++++++||++++++-++++++++++++-|||++-++++++++---|+++-+++++
    REV:    ucuu--uaaguc--gucuucuucuucuuccucga---ccgguucggagggu-uauuggugg
	
	ccaccacagauccguucagaucaggagcaggaggaggaguaacggggugaguuucgguuauaucuaccuucuugcggugguuauugggaggcuuggccagcuccuucuucuucuucugcugaauuucuucuccucgcuugagaaucuugaccuggcccauaacgagauuauuauugagccgggucuggggagaggguga
	.((((..(((...((((((..((((((.((((((((((((....((.((((((((....(((.(((((.......))))).)))...)))))))).)).)))))))))))).)))))))))))).)))(((((((....((...))..((((((((.((...............)).)))))))).))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-252-C03-23NOV2007-027--.501.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	5.88067866666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucagaucaggagcaggaggaggaguaacggggugaguuucgguuauaucuacc
            ++++++--++++++-++++++++++++----++-++++++++----+++-+++++
            ++++++||++++++-++++++++++++-|||++-++++++++---|+++-+++++
    REV:    uaaguc--gucuucuucuucuuccucga---ccgguucggagggu-uauuggugg
	
	ccacagauccguucagaucaggagcaggaggaggaguaacggggugaguuucgguuauaucuaccuucuugcggugguuauugggaggcuuggccagcuccuucuucuucuucugcugaauuucuucuccucgcuugagaaucuugaccuggcccauaacgagauuauuauugagccgggucuggggagaggguga
	.(((......((((((..((((((.((((((((((((....((.((((((((....(((.(((((.......))))).)))...)))))))).)).)))))))))))).))))))))))))..((((((((((............((((((((.((...............)).))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-252-C03-23NOV2007-027--.501.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	5.88067866666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucagaucaggagcaggaggaggaguaacggggugaguuucgguuauaucuacc
            ++++++--++++++-++++++++++++----++-++++++++----+++-+++++
            ++++++||++++++-++++++++++++-|||++-++++++++---|+++-+++++
    REV:    uaaguc--gucuucuucuucuuccucga---ccgguucggagggu-uauuggugg
	
	ccacagauccguucagaucaggagcaggaggaggaguaacggggugaguuucgguuauaucuaccuucuugcggugguuauugggaggcuuggccagcuccuucuucuucuucugcugaauuucuucuccucgcuugagaaucuugaccuggcccauaacgagauuauuauugagccgggucuggggagaggguga
	.(((......((((((..((((((.((((((((((((....((.((((((((....(((.(((((.......))))).)))...)))))))).)).)))))))))))).))))))))))))..(((((((((....((...))..((((((((.((...............)).)))))))).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-252-C03-23NOV2007-027--.510.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	5.88067866666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guucagaucaggagcaggaggaggaguaacggggugaguuucgguuauaucuacc
            ++++++--++++++-++++++++++++----++-++++++++----+++-+++++
            ++++++||++++++-++++++++++++-|||++-++++++++---|+++-+++++
    REV:    uaaguc--gucuucuucuucuuccucga---ccgguucggagggu-uauuggugg
	
	cguucagaucaggagcaggaggaggaguaacggggugaguuucgguuauaucuaccuucuugcggugguuauugggaggcuuggccagcuccuucuucuucuucugcugaauuucuucuccucgcuugagaaucuugaccuggcccauaacgagauuauuauugagccgggucuggggagagggugaagaag
	.((((((..((((((.((((((((((((....((.((((((((....(((.(((((.......))))).)))...)))))))).)).)))))))))))).))))))))))))(((((((((((.........(((.((((((((.((...............)).)))))))).)))..))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-252-C03-23NOV2007-027--.519.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggagcaggaggaggaguaacggggugaguuucgguuauaucuacc
            +++++-++++++++++++----++-++++++++----+++-+++++
            +++++-++++++++++++-|||++-++++++++---|+++-+++++
    REV:    ucuucuucuucuuccucga---ccgguucggagggu-uauuggugg
	
	caggagcaggaggaggaguaacggggugaguuucgguuauaucuaccuucuugcggugguuauugggaggcuuggccagcuccuucuucuucuucugcugaauuucuucuccucgcuugagaaucuugaccuggcccauaacgagauuauuauugagccgggucuggggagagggugaagaagca
	.(((((.((((((((((((....((.((((((((....(((.(((((.......))))).)))...)))))))).)).)))))))))))).)))))(((.....(((((((((((............((((((((.((...............)).)))))))))))))))))))......))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-252-C03-23NOV2007-027--.519.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	0.103737333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caggagcaggaggaggaguaacggggugaguuucgguuauaucuacc
            ++++++-++++++++++++----++-++++++++----+++-+++++
            ++++++-++++++++++++-|||++-++++++++---|+++-+++++
    REV:    gucuucuucuucuuccucga---ccgguucggagggu-uauuggugg
	
	caggagcaggaggaggaguaacggggugaguuucgguuauaucuaccuucuugcggugguuauugggaggcuuggccagcuccuucuucuucuucugcugaauuucuucuccucgcuugagaaucuugaccuggcccauaacgagauuauuauugagccgggucuggggagagggugaagaagca
	((((((.((((((((((((....((.((((((((....(((.(((((.......))))).)))...)))))))).)).)))))))))))).)))))).....((((((((((((.........(((.((((((((.((...............)).)))))))).)))..))))).)))))))..

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-252-C03-23NOV2007-027--.519.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggagcaggaggaggaguaacggggugaguuucgguuauaucuacc
            +++++-++++++++++++----++-++++++++----+++-+++++
            +++++-++++++++++++-|||++-++++++++---|+++-+++++
    REV:    ucuucuucuucuuccucga---ccgguucggagggu-uauuggugg
	
	caggagcaggaggaggaguaacggggugaguuucgguuauaucuaccuucuugcggugguuauugggaggcuuggccagcuccuucuucuucuucugcugaauuucuucuccucgcuugagaaucuugaccuggcccauaacgagauuauuauugagccgggucuggggagagggugaagaagca
	.(((((.((((((((((((....((.((((((((....(((.(((((.......))))).)))...)))))))).)).)))))))))))).)))))(((.....((((((((((....((...))..((((((((.((...............)).)))))))).))))))))))......))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-255-F11-23NOV2007-085--.510.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.17	MeanVal:	2.296924	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucacg--gccggugguggu-uuugucgac--gaug
            ++++--||+++++++++-++|+++++++--||++++
            ++++----+++++++++-++-+++++++----++++
    REV:    ggguuuagcggccaucagcaaaaacagcgaucuuac
	
	acggcugcgacgggccgaacucgguacggcaggacaugagaccaggcaucucaaccucggcaagcucgagcucgaggcggccgaagucggccugggacauguccuugaccuuguacucacggccgguggugguuuugucgacgaugagagccauucuagcgacaaaaacgacuaccggcgauuugggaucugaga
	.(((((......)))))..(((((...(((((((((((...((((((......((.(((((...((((....))))...))))).))..))))))..))))))).)).)).....((((..(((((((((.(((((((((..((((.....))))....))))))).)).)))))))))....))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-255-F11-23NOV2007-085--.528.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.17	MeanVal:	2.296924	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucacg--gccggugguggu-uuugucgac--gaug
            ++++--||+++++++++-++|+++++++--||++++
            ++++----+++++++++-++-+++++++----++++
    REV:    ggguuuagcggccaucagcaaaaacagcgaucuuac
	
	acucgguacggcaggacaugagaccaggcaucucaaccucggcaagcucgagcucgaggcggccgaagucggccugggacauguccuugaccuuguacucacggccgguggugguuuugucgacgaugagagccauucuagcgacaaaaacgacuaccggcgauuugggaucugaga
	.(((((...(((((((((((...((((((......((.(((((...((((....))))...))))).))..))))))..))))))).)).)).....((((..(((((((((.(((((((((..((((.....))))....))))))).)).)))))))))....))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-278-H06-22NOV2007-034--.354.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	0.694613333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagcucugaga-gcugacu-gagc---gccaggacc
            ++++++++++-|++++---|++++|||+++++++++
            ++++++++++--++++----++++---+++++++++
    REV:    uucgaggcucggugaccacccuuguucugguucugg
	
	acaagggcuucaccaaugcggccaaucuucaugccagaacgggcaagagcucugagagcugacugagcgccaggaccaggggucuuggucuuguucccaccaguggcucggagcuuaaugugaagagcauugauacccagcuccuug
	.((((((((....((((((......((((((((((......)))..((((((((((.((((...(((((((((((((...)))))))))...))))....))))..))))))))))...)))))))))))))......))).)))))

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-278-H06-22NOV2007-034--.374.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	0.694613333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagcucugaga-gcugacu-gagc---gccaggacc
            ++++++++++-|++++---|++++|||+++++++++
            ++++++++++--++++----++++---+++++++++
    REV:    uucgaggcucggugaccacccuuguucugguucugg
	
	gccaaucuucaugccagaacgggcaagagcucugagagcugacugagcgccaggaccaggggucuuggucuuguucccaccaguggcucggagcuuaaugugaagagca
	((...((((((((((......)))..((((((((((.((((...(((((((((((((...)))))))))...))))....))))..))))))))))...))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-307-F05-26NOV2007-037--.404.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.723436	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggacgua------------ugga--acuugaaauuugggug--ug
            +++-+++++||||||||||||++++||+++++-++++++++--||++
            +++-+++++------------++++--+++++|++++++++----++
    REV:    cccauguauaacuuuuaacaaaccuaaugaac-uuaaacuuuagaac
	
	aggggacguauggaacuugaaauuuggguguguuauuucaagauuucaaauucaaguaauccaaacaauuuucaauauguaccca
	.(((.((((((((((((((.((((((((..((......))....)))))))))))))..))))............))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-309-H11-28NOV2007-081--.392.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	1.60145483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agugcuguagauaagggagccgccgauuuucaguaaccugaaaccauuucucagg
            +++++++------+++++++++----------++-++++++--+++++--+++++
            +++++++||||||+++++++++||||||||||++-++++++||+++++--+++++
    REV:    uuacgac------ucucuuggc----------uacuggacu--ggugagaagucu
	
	aagugcuguagauaagggagccgccgauuuucaguaaccugaaaccauuucucaggagguucaucugaagaguggucaggucaucgguucucucagcauuc
	.(((((((......(((((((((..........((.((((((..(((((..(((((.......)))))..))))))))))).)))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.409.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.56	MeanVal:	3.25798	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuuuucuu--guauuugagcuucuaauggguagugacauuauag
            +++++----||+++++----++++++-++++++++++-+++++++
            +++++------+++++||||++++++-++++++++++|+++++++
    REV:    cgaaaugucgucguag----gagggugaccuaucacu-uaguauu
	
	agcuuuucuuguauuugagcuucuaauggguagugacauuauaguccaacacuuaugauucacuauccagugggaggaugcugcuguaaagc
	.(((((....(((((....((((((.((((((((((.(((((((........))))))))))))))))).)))))))))))......)))))

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-321-C02-28NOV2007-012--.419.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	1.8580275	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guauuugagcuucuaauggguagugacauuauag
            +++++----++++++-++++++++++-+++++++
            +++++||||++++++-++++++++++|+++++++
    REV:    cguag----gagggugaccuaucacu-uaguauu
	
	guauuugagcuucuaauggguagugacauuauaguccaacacuuaugauucacuauccagugggaggaugcugcuguaaagc
	(((((....((((((.((((((((((.(((((((........))))))))))))))))).))))))))))).(((....)))

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-322-C05-13DEC2007-043--.480.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	0.0104974999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uca-uagcaucacuguuca--ug-augucagcaaauauguuguccuccuccgaggcuuuucucgccuggau
            +++|++-++++++--+++-||++|++++--+++------++-++++++++++---++++++++-++++-++
            +++-++-++++++--+++---++-++++||+++||||||++-++++++++++-||++++++++|++++-++
    REV:    aguaguggugguggugagggggcgugca--cgu------gggaggaggaggug--gagaagag-gggcgug
	
	uauggucagucauagcaucacuguucaugaugucagcaaauauguuguccuccuccgaggcuuuucucgccuggaucacacgugcggggagaagagguggaggaggagggugcacgugcgggggaguggugguggugaugaaagaggaaaagagaugagugaagguagaaggaggccuccucugccuugccauucucuucuuccuccauaccccauucgccuccgacgauggaaguacgaggaggc
	.((((....(((((.((((((..(((.((((((..(((......((.((((((((((...((((((((.((((.((.....)).)))))))))))).)))))))))).))))))))).))...)))..)))))).)).)))..((((((((((((((.((.(((((((.((((....)))))))))))))))).))))).))))))......))))..((((((.((.......))....))))))

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-322-C05-13DEC2007-043--.480.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	0.0109914999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucauagcaucacuguuca--ug-augucagcaaauauguuguccuccuccgaggcuuuucucgccuggau
            +++++--++++++--+++-||++|++++--+++------++-++++++++++---++++++++-++++-++
            +++++||++++++--+++---++-++++||+++||||||++-++++++++++-||++++++++|++++-++
    REV:    uagug--gugguggugagggggcgugca--cgu------gggaggaggaggug--gagaagag-gggcgug
	
	uauggucagucauagcaucacuguucaugaugucagcaaauauguuguccuccuccgaggcuuuucucgccuggaucacacgugcggggagaagagguggaggaggagggugcacgugcgggggaguggugguggugaugaaagaggaaaagagaugagugaagguagaaggaggccuccucugccuugccauucucuucuuccuccauaccccauucgccuccgacgauggaaguacgaggaggc
	.((((...(((((..((((((..(((.((((((..(((......((.((((((((((...((((((((.((((.((.....)).)))))))))))).)))))))))).))))))))).))...)))..)))))))))))....((((((((((((((.((.(((((((.((((....)))))))))))))))).))))).))))))......))))..((((((.((.......))....))))))

##################################################

##################################################
>LUSGE1NG-RP-322-C05-13DEC2007-043--.499.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	0.0139099999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaaauauguuguccuccuccgaggcuuuucucgccuggau
            +++------++-++++++++++---++++++++-++++-++
            +++||||||++-++++++++++-||++++++++|++++-++
    REV:    cgu------gggaggaggaggug--gagaagag-gggcgug
	
	acuguucaugaugucagcaaauauguuguccuccuccgaggcuuuucucgccuggaucacacgugcggggagaagagguggaggaggagggugcacgugcgggggaguggugguggugaugaaagaggaaaagagaugagugaagguagaaggaggccuccucugccuugccauucucuucuuccuccauaccccauucgccuccgacgauggaaguacgaggagg
	.((.(((.((...((.(((......((.((((((((((...((((((((.((((.((.....)).)))))))))))).)))))))))).))))).(((.((((((...(((((.(((.(((...((((((((((((((.((.(((((((.((((....)))))))))))))))).))))).)))))))))))))))))..)))))))))...))..)).))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-Contig168--.448.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	3.022577	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcgcauuagguuc--cuugggaggacggccucuaccccuuguagugacagc
            ++++++++++++++++-||+++-----+++-+++++-++----++-++-++++++
            ++++++++++++++++---+++---||+++-+++++-++----++-++|++++++
    REV:    ucuucgcgugguuuagcaagagagg--cugguggaguuguccuacuuc-cugucg
	
	cuuucgaggucucccucuuggccuuccacugggggcaggcuucgaaaacuuugggggcgcauuagguuccuugggaggacggccucuaccccuuguagugacagcaguagcagcagugcugcucaaagguggugguggugguugugcugaugaauccuuggguuuaggaggccuuccacggccacgcuuaggaggaggacccucggggccugguuucgaguaguuguucuucgagaacaccagcucaccgcuguccuucauccuguugagguggucggagagaacgauuuggugcgcuucugg
	.((((((((((((((((.(((....)))..))))).))))))))))).....((((((((((((((((.(((.....(((.(((((.((....((.((.((((((...((((((...))))))....(((((((((.((((....(((..((((((....))))))...)))...)))).))))).(((.((((((.(((.((((..((...))..))))..))).)))))))))..))))........)))))))).))....)).))))).)))...)))...))))))))))))))))..

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-Contig405--.631.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0.397858999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccuuuucccuuc---uugguggaagagag--gc
            ++++++++++-++++|||++++++++++++++||++
            ++++++++++-++++---++++++++++++++--++
    REV:    ggaggaggagagaggcuagacuacuuucucuuagug
	
	cuuuccuuuucccuucuugguggaagagaggcuugggugauucucuuucaucagaucggagagaggaggaggaacagcaggagaggacucagugagcuccugagccuggauguugg
	.((((((((((.((((((((((((((((((((....))..))))))))))))))...)))).))))))))))..(((((....(((.(((((.......))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-Contig551--.429.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.80	MeanVal:	1.285818	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagccauuugugcuacuucagcuugucgcuu
            ++-+++++++--+++----++++++++-++++
            ++-+++++++--+++-|||++++++++|++++
    REV:    cgacgguaaagucgac---gucgagca-cgag
	
	gcagccauuugugcuacuucagcuugucgcuucucugcacgagcacgagcugcagcugaaauggcagca
	((.(((((((..(((....((((((((.((((........)))))))))))).)))..))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-RP-278-D06-30MAY2008-029--.342.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	3.13783583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuggcuuu--gc-uuccaacgugaucgg-agcugaggaggaugaugaaacuaggaaaugcgggauu--------ggaugc
            ++++++--||++|+++-----++++-++|++++++++--++++-----++-+++++++++++++--||||||||++++++
            ++++++----++-+++---||++++-++-++++++++--++++-||||++|+++++++++++++----------++++++
    REV:    gaccggcagucguaagcaa--guuauccuucgauucccucuaca----ug-uuuuuuacguucuucccucaucuccuacg
	
	ccuggcuuugcuuccaacgugaucggagcugaggaggaugaugaaacuaggaaaugcgggauuggaugcuaguaucgcauccucuacucccuucuugcauuuuuuguacaucucccuuagcuuccuauugaacgaaugcugacggccagu
	.((((((..(((((.....((((.((((((((((..((((.....((.(((((((((((((..((((((.......))))))..........))))))))))))))).))))..)))))))).)).))))...))).))....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-RP-278-D06-30MAY2008-029--.342.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.70	MeanVal:	4.20615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuggcuuu--gc-uuccaacgugaucgg-agcugaggaggaugaugaaacuaggaaaugc-----gggauu---ggaugc
            ++++++--||++|+++-----++++-++|++++++++--++++-----++-+++++++++|||||++++--|||++++++
            ++++++----++-+++---||++++-++-++++++++--++++-||||++|+++++++++-----++++-----++++++
    REV:    gaccggcagucguaagcaa--guuauccuucgauucccucuaca----ug-uuuuuuacguucuucccucaucuccuacg
	
	ccuggcuuugcuuccaacgugaucggagcugaggaggaugaugaaacuaggaaaugcgggauuggaugcuaguaucgcauccucuacucccuucuugcauuuuuuguacaucucccuuagcuuccuauugaacgaaugcugacggccagu
	.((((((..(((((.....((((.((((((((((..((((.....((.(((((((((((((..((((((.......)))))).....)))).....))))))))))).))))..)))))))).)).))))...))).))....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-RP-278-M23-30MAY2008-084--.420.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.34	MeanVal:	3.0909295	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caucuucuc-guaca-gg-uucuccagcuuggcguuuau
            +++-+++++|+++--|++|++++++++++++---+++++
            +++-+++++-+++---++-++++++++++++-||+++++
    REV:    guaaaagagucgucugcugaagaggucgggca--aaaug
	
	ccaucuucucguacagguucuccagcuuggcguuuaucugaucguaaaacgggcuggagaagucgucugcugagaaaaugu
	.(((.((((((((..((((((((((((((...(((((......))))).)))))))))))).))...))).))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-RP-278-M23-30MAY2008-084--.420.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	0.131233	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caucuucucguacagg----uucuccagcuuggcguuuau
            +++-++++++--++++||||++++++++++++---+++++
            +++-++++++-|++++----++++++++++++-||+++++
    REV:    guaaaagaguc-gucugcugaagaggucgggca--aaaug
	
	ccaucuucucguacagguucuccagcuuggcguuuaucugaucguaaaacgggcuggagaagucgucugcugagaaaaugu
	.(((.((((((..((((((((((((((((...(((((......))))).))))))))))))....)))).)))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-RP-278-M23-30MAY2008-084--.424.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.0579666666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuc-guaca-gg-uucuccagcuuggcguuuau
            +++++|+++--|++|++++++++++++---+++++
            +++++-+++---++-++++++++++++-||+++++
    REV:    aagagucgucugcugaagaggucgggca--aaaug
	
	cuucucguacagguucuccagcuuggcguuuaucugaucguaaaacgggcuggagaagucgucugcugagaaa
	.((((((((..((((((((((((((...(((((......))))).)))))))))))).))...))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-RP-278-M23-30MAY2008-084--.424.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.11986066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucucguacagg----uucuccagcuuggcguuuau
            ++++++--++++||||++++++++++++---+++++
            ++++++-|++++----++++++++++++-||+++++
    REV:    aagaguc-gucugcugaagaggucgggca--aaaug
	
	cuucucguacagguucuccagcuuggcguuuaucugaucguaaaacgggcuggagaagucgucugcugagaaa
	.((((((..((((((((((((((((...(((((......))))).))))))))))))....)))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-RP-279-N23-3JUNE2008-084--.315.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-0.765563	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuc--agcuugcggcu-uc-cggucuc-cucguc-cuugaucagcugg
            +++++||+++++++++++|++|+++++++|+++-++|+++-+++++++++
            +++++--+++++++++++-++-+++++++-+++|++-+++-+++++++++
    REV:    aggagaauuggaugccggcagcgucggagugag-ggagaggugguugauc
	
	aucuucagcuugcggcuuccggucuccucguccuugaucagcuggaaaucgagguugagaugcuugaagucacgaacgagcuugccucguggaccuucgaccucaaugaucuuggcguggaccuugaucuucacgccgucggggauguccauugucuccgaugagaggauggucuucaucgugaaagguuuggaggagcuaguugguggagagggagugaggcugcgacggccguagguuaagaggaaggagaaaacuaaaacccucc
	.((((((((((((((((((((((((((((.(((((.(((((((((....((((((......(((((..........)))))..))))))....((((((((((..((((....((((((((........))))))))...(((((...(((((.((((....)))).)))))))))).))))...))))).)))))..))))))))).))).))))).))))))).)).)))))))))))..))))).((((............))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-RP-281-M08-3JUNE2008-020--.407.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.168651666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggc-cccuaauggagacagugccggugaaggggc
            +++|+++----+++++----++++-+++++++++
            +++-+++||||+++++-|||++++-+++++++++
    REV:    cugaggg----ucucuu---cgguaacuuccuug
	
	cggccccuaauggagacagugccggugaaggggcauuucuuaucaauauaaguuccuucaauggcuucucugggagucu
	.((((((....(((((....((((.(((((((((.................))))))))).)))).)))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-RP-284-G18-4JUNE2008-073--.299.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.50	MeanVal:	1.362543	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugucaucc-uccaacaaucg--ucaaauggaauccaguucaaggucaggg
            ++++--+++|+++-++-++++||++++++----++++++++-++-++++++
            ++++--+++-+++-++|++++--++++++||||++++++++-++-++++++
    REV:    gacaaaagguagggug-uagccggguuug----aggucgaggucaaguccc
	
	aaucaaauccucagucauuugcuuucucacuugauuuucugacugucauccuccaacaaucgucaaauggaauccaguucaaggucagggcucaacccugaacuggagcuggaguuugggccgaugugggauggaaaacaggaaaccaaaaaugguaaagcaaguuaaucgaugggcgaugaauaggauaggauc
	.(((..(((((...(((.((((((..((..(((((((.((..((((..((((((.((.((((((((((....((((((((.((.((((((.....)))))).)).))))))))))))))..)))))).))).)))..))))...((((....))))..)).)))))))..)).)))))))))..)))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-RP-284-G18-4JUNE2008-073--.304.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.50	MeanVal:	1.362543	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugucaucc-uccaacaaucg--ucaaauggaauccaguucaaggucaggg
            ++++--+++|+++-++-++++||++++++----++++++++-++-++++++
            ++++--+++-+++-++|++++--++++++||||++++++++-++-++++++
    REV:    gacaaaagguagggug-uagccggguuug----aggucgaggucaaguccc
	
	aauccucagucauuugcuuucucacuugauuuucugacugucauccuccaacaaucgucaaauggaauccaguucaaggucagggcucaacccugaacuggagcuggaguuugggccgaugugggauggaaaacaggaaaccaaaaaugguaaagcaaguuaaucgaugggcgaugaauaggaua
	.(((((...(((.((((((..((..(((((((.((..((((..((((((.((.((((((((((....((((((((.((.((((((.....)))))).)).))))))))))))))..)))))).))).)))..))))...((((....))))..)).)))))))..)).)))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-RP-288-N22-5JUNE2008-083--.223.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.08912	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccuugagggugcuuuccug-acuuggucuucugguaaagaguu-uccuc
            +++++---++++++++++--|+++++-------+++---++++-|+++++
            +++++-||++++++++++---+++++|||||||+++-||++++--+++++
    REV:    ugggga--ccacgggaggucaugaac-------ucac--cucacuaggag
	
	gacguggaggcucucggaagcaccuucaccaaggguggcaucgcccugguacuugccaaggguugccucagaguuggccuuagcucuggcgaggaacgcauucugagccuucucaauguucuccuccuuuccggcccaagccuugagggugcuuuccugacuuggucuucugguaaagaguuuccucaaagaggaucacuccacucaaguacuggagggcaccagggguggugaagagaaguucacgaagaccacgucu
	(((((((...((.(((..(((..(((((((..((((((((..((((((((....)))).)))))))).((((((((....))))))))..(((((..((((..((((....))))))))..))))).......))))..(((((...((((((((((..(((((.......(((...((((.(((((...)))))..)))).))))))))...)))))))))).))))))))))))....)))..))))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-RP-289-G08-5JUNE2008-026--.574.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augccauuguuucagauggaugggg---uagagggaaauugguugg---guugguucu
            ++++++++++++---++++-++++-|||+++-++---+++-++++-|||+++++++++
            ++++++++++++|||++++|++++----+++-++--|+++-++++----+++++++++
    REV:    uacgguaacgaa---uauc-acucacuagucaucac-uaggcagcauuauaauuaaga
	
	gaugccauuguuucagauggaugggguagagggaaauugguuggguugguucuguggaagaauuaauauuacgacggaucacuacugaucacucacuauaagcaauggcaug
	.((((((((((((...((((.((((.(((.((...(((.((((.(((((((((.....)))))))))....)))).)))..)).)))....)))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-RP-302-J02-13JUNE2008-007--.536.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.0738519999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuugucggcggcuucuugauccaguucuggagaagccug-gcuaug
            +++++-++++++-++++++--++++-++++++++++-++--|++++++
            +++++|++++++-++++++--++++|++++++++++-++---++++++
    REV:    ggaga-ggcugcgggagagagaggu-gagauuuuuugggugguggugc
	
	gagucacauccgacuucaucucugcuggagcgaucggaaccuuugucggcggcuucuugauccaguucuggagaagccuggcuauguugucggugcuggaugcguaauuuggaggauuguccaaggguaauuuggacuucuccuccuccguggugguggguuuuuuagaguggagagagagggcgucggagagggcuuguuuggcua
	.(((((..((((((((((.......)))))...))))).(((((.((((((.((((((..((((.((((((((((.((..((((((........((.....)).......((((((..(((((((.....)))))))...))))))..))))))...)).))))))))))))))..)))))).))))))))))).......))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-RP-302-J02-13JUNE2008-007--.554.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.0738519999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuugucggcggcuucuugauccaguucuggagaagccug-gcuaug
            +++++-++++++-++++++--++++-++++++++++-++--|++++++
            +++++|++++++-++++++--++++|++++++++++-++---++++++
    REV:    ggaga-ggcugcgggagagagaggu-gagauuuuuugggugguggugc
	
	ucucugcuggagcgaucggaaccuuugucggcggcuucuugauccaguucuggagaagccuggcuauguugucggugcuggaugcguaauuuggaggauuguccaaggguaauuuggacuucuccuccuccguggugguggguuuuuuagaguggagagagagggcgucggagagggcuuguuuggcuagaccgaua
	.(((.....)))..(((((..(((((.((((((.((((((..((((.((((((((((.((..((((((........((.....)).......((((((..(((((((.....)))))))...))))))..))))))...)).))))))))))))))..)))))).)))))))))))(((.....)))....))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-RP-302-J02-13JUNE2008-007--.559.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.0738519999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuugucggcggcuucuugauccaguucuggagaagccug-gcuaug
            +++++-++++++-++++++--++++-++++++++++-++--|++++++
            +++++|++++++-++++++--++++|++++++++++-++---++++++
    REV:    ggaga-ggcugcgggagagagaggu-gagauuuuuugggugguggugc
	
	gcuggagcgaucggaaccuuugucggcggcuucuugauccaguucuggagaagccuggcuauguugucggugcuggaugcguaauuuggaggauuguccaaggguaauuuggacuucuccuccuccguggugguggguuuuuuagaguggagagagagggcgucggagagggcuuguuuggcuagaccgaua
	((....)).(((((..(((((.((((((.((((((..((((.((((((((((.((..((((((........((.....)).......((((((..(((((((.....)))))))...))))))..))))))...)).))))))))))))))..)))))).)))))))))))(((.....)))....))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-RP-302-J02-13JUNE2008-007--.567.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.0738519999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuugucggcggcuucuugauccaguucuggagaagccug-gcuaug
            +++++-++++++-++++++--++++-++++++++++-++--|++++++
            +++++|++++++-++++++--++++|++++++++++-++---++++++
    REV:    ggaga-ggcugcgggagagagaggu-gagauuuuuugggugguggugc
	
	gaucggaaccuuugucggcggcuucuugauccaguucuggagaagccuggcuauguugucggugcuggaugcguaauuuggaggauuguccaaggguaauuuggacuucuccuccuccguggugguggguuuuuuagaguggagagagagggcgucggagagggcuuguuuggcuagaccgaua
	.(((((..(((((.((((((.((((((..((((.((((((((((.((..((((((........((.....)).......((((((..(((((((.....)))))))...))))))..))))))...)).))))))))))))))..)))))).)))))))))))(((.....)))....))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-RP-302-J02-13JUNE2008-007--.574.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.0738519999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuugucggcggcuucuugauccaguucuggagaagccug-gcuaug
            +++++-++++++-++++++--++++-++++++++++-++--|++++++
            +++++|++++++-++++++--++++|++++++++++-++---++++++
    REV:    ggaga-ggcugcgggagagagaggu-gagauuuuuugggugguggugc
	
	accuuugucggcggcuucuugauccaguucuggagaagccuggcuauguugucggugcuggaugcguaauuuggaggauuguccaaggguaauuuggacuucuccuccuccguggugguggguuuuuuagaguggagagagagggcgucggagagggcuuguuuggcuagaccgau
	.(((((.((((((.((((((..((((.((((((((((.((..((((((........((.....)).......((((((..(((((((.....)))))))...))))))..))))))...)).))))))))))))))..)))))).)))))))))))......((((.....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-RP-302-J02-13JUNE2008-007--.580.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	0.0890589999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucggcggcuucuugauccaguucuggagaagccug-gcuaug
            ++++++-++++++--++++-++++++++++-++--|++++++
            ++++++-++++++--++++|++++++++++-++---++++++
    REV:    ggcugcgggagagagaggu-gagauuuuuugggugguggugc
	
	gucggcggcuucuugauccaguucuggagaagccuggcuauguugucggugcuggaugcguaauuuggaggauuguccaaggguaauuuggacuucuccuccuccguggugguggguuuuuuagaguggagagagagggcgucggagagggcuuguuuggcua
	.((((((.((((((..((((.((((((((((.((..((((((........((.....)).......((((((..(((((((.....)))))))...))))))..))))))...)).))))))))))))))..)))))).))))))....((((.....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-RP-302-J02-13JUNE2008-007--.582.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	0.0799199999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcggcuucuugauccaguucuggagaagccug-gcuaug
            ++++-++++++--++++-++++++++++-++--|++++++
            ++++-++++++--++++|++++++++++-++---++++++
    REV:    cugcgggagagagaggu-gagauuuuuugggugguggugc
	
	cggcggcuucuugauccaguucuggagaagccuggcuauguugucggugcuggaugcguaauuuggaggauuguccaaggguaauuuggacuucuccuccuccguggugguggguuuuuuagaguggagagagagggcgucggagagggcuuguuuggcuagaccgauaucugucuggaggcgccucuccc
	.((((.((((((..((((.((((((((((.((..((((((........((.....)).......((((((..(((((((.....)))))))...))))))..))))))...)).))))))))))))))..)))))).))))(((((((((((......((((((........)))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-RP-314-N03-17JUNE2008-004--.380.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	0.260172	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaacuugaaccaguu--gauacuccuacuaccaaccc--cuccau--------------cuuccuccuccuccac
            ++++-++++++++--||+++-++++-++++++-+++-||++++--||||||||||||||+++++-++++++++++
            ++++|++++++++----+++|++++|++++++|+++---++++----------------+++++|++++++++++
    REV:    uuug-guuugguuugguuua-gagg-uggugg-uggacagaggaaauauaggaaagaguggagg-ggaggaggug
	
	accuucugaacuugaaccaguugauacuccuacuaccaaccccuccaucuuccuccuccuccacaucuuuuugaagcuuuugauaauuggagagcauccuccugggcaucagcaacuccauugugaaugaaaauaaugaguggaggaggggaggugagaaaggauauaaaggagacagguggugguggagauuugguuugguuugguuugcuagcuggcucucaguuaauauccuaauaacagauuuccuuuggcauuuuagggggguuggguuguuauucaguucuuuggccuuuugcuggugaggga
	.(((((.((((.((((((((..(((.((((.((((((.(((.((((..(((((.((((((((((...........(((..((......((((......))))....))..))).....((((((........)))))).)))))))))))))))................))))...))))))))))))))))....))))))))))))((((((.(((...(((..(((....(((((((.(((..((((.........))))..)))..)))))))....)))..))))))....))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1AD-RP-314-N03-17JUNE2008-004--.384.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.245835	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugaacuugaaccaguugauacuccuacuaccaaccc--cuccau--------------cuuccuccuccuccac
            ++++++-+++++++---+++-++++-++++++-+++-||++++--||||||||||||||+++++-++++++++++
            ++++++|+++++++|||+++|++++|++++++|+++---++++----------------+++++|++++++++++
    REV:    gguuug-guuuggu---uua-gagg-uggugg-uggacagaggaaauauaggaaagaguggagg-ggaggaggug
	
	ucugaacuugaaccaguugauacuccuacuaccaaccccuccaucuuccuccuccuccacaucuuuuugaagcuuuugauaauuggagagcauccuccugggcaucagcaacuccauugugaaugaaaauaaugaguggaggaggggaggugagaaaggauauaaaggagacagguggugguggagauuugguuugguuugguuugcuagcuggcucucaguuaauauccuaauaacagauuuccuuuggcauuuuagggggguuggguuguuauucaguucuuuggccuuuugcuggugag
	.((((((.(((((((...(((.((((.((((((.(((.((((..(((((.((((((((((...........(((..((......((((......))))....))..))).....((((((........)))))).)))))))))))))))................))))...))))))))))))))))))))))))))))).((((((((.(((...(((..(((....(((((((.(((..((((.........))))..)))..)))))))....)))..))))))....)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1131--.756.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	2.43723666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccccccccuuuuucgccccccccgccguucuucagaggaaaaaauggg
            ++++++++++++++----+++-+++++--------++-++++++++-+++
            ++++++++++++++||||+++-+++++----||||++-++++++++-+++
    REV:    uugggggggggaga----gggaggguguuuu----uccccuuuuuuuccc
	
	cguccgucccccauccacccccucagaaagaaaggggggaaaaacccccaagggaauaaaaaaaaaaaaaggggguuuccccccggggaaaccccccccuggggccccccccuuuuucgccccccccgccguucuucagaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuuccccuuuuugugggagggagaggggggggguuguuuuuuuuuuauuauauaacacaggucggugggaguagaua
	.(((..((((((..((..(((.((.....))..(((((......)))))..)))(((((((((((((...(((((((((((....)))))))))))......((((((((((((((....(((.(((((........((.((((((((.(((....))).)))))))).))....))))).))))))))))))))))).)))))))))))))..........))..)).))))...))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1131--.761.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	2.43723666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccccccccuuuuucgccccccccgccguucuucagaggaaaaaauggg
            ++++++++++++++----+++-+++++--------++-++++++++-+++
            ++++++++++++++||||+++-+++++----||||++-++++++++-+++
    REV:    uugggggggggaga----gggaggguguuuu----uccccuuuuuuuccc
	
	gucccccauccacccccucagaaagaaaggggggaaaaacccccaagggaauaaaaaaaaaaaaaggggguuuccccccggggaaaccccccccuggggccccccccuuuuucgccccccccgccguucuucagaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuuccccuuuuugugggagggagaggggggggguuguuuuuuuuuuauuauauaacacaggucggugggag
	.((((((..((..(((.((.....))..(((((......)))))..)))(((((((((((((...(((((((((((....)))))))))))......((((((((((((((....(((.(((((........((.((((((((.(((....))).)))))))).))....))))).))))))))))))))))).)))))))))))))..........))..)).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1131--.764.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	2.05902	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccccg--ccguucuucaga----ggaaaaaauggg
            ++++++++-||++-+++--++++||||++++++++-+++
            ++++++++---++-+++--++++----++++++++-+++
    REV:    ggggggggagagggaggguguuuuuccccuuuuuuuccc
	
	ccccauccacccccucagaaagaaaggggggaaaaacccccaagggaauaaaaaaaaaaaaaggggguuuccccccggggaaaccccccccuggggccccccccuuuuucgccccccccgccguucuucagaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuuccccuuuuugugggagggagaggggggggguuguuuuuuuuuuauuauauaacacaggucgguggga
	.((((((.(((......((((((..((((((......((((.((((................(((((((((((....)))))))))))))))))))))))))..)))))).((((((((.((.(((..((((((((((((.(((....))).))))))))....))))..))).))...))))))))...........................))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1131--.767.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.2886285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccguucuuca---------gaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuucccc
            +++++++--++---|||||||||+++++++++++++-+++++++++++++--+++
            +++++++--++------------+++++++++++++-+++++++++++++--+++
    REV:    ggguggcuggacacaauauauuauuuuuuuuuuguugggggggggagagggaggg
	
	cauccacccccucagaaagaaaggggggaaaaacccccaagggaauaaaaaaaaaaaaaggggguuuccccccggggaaaccccccccuggggccccccccuuuuucgccccccccgccguucuucagaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuuccccuuuuugugggagggagaggggggggguuguuuuuuuuuuauuauauaacacaggucggugggaguagaua
	.(((.((.......((((((..((((((......((((.((((................(((((((((((....)))))))))))))))))))))))))..))))))......(((((((..((...(((((((((((((.(((((((((((((..(((.......)))..))))))))))))).)))))))))))))............))..))))))).)).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1131--.780.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.2886285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccguucuuca---------gaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuucccc
            +++++++--++---|||||||||+++++++++++++-+++++++++++++--+++
            +++++++--++------------+++++++++++++-+++++++++++++--+++
    REV:    ggguggcuggacacaauauauuauuuuuuuuuuguugggggggggagagggaggg
	
	agaaagaaaggggggaaaaacccccaagggaauaaaaaaaaaaaaaggggguuuccccccggggaaaccccccccuggggccccccccuuuuucgccccccccgccguucuucagaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuuccccuuuuugugggagggagaggggggggguuguuuuuuuuuuauuauauaacacaggucgguggga
	.((((((..((((((......((((.((((................(((((((((((....)))))))))))))))))))))))))..))))))......(((((((..((...(((((((((((((.(((((((((((((..(((.......)))..))))))))))))).)))))))))))))............))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1131--.783.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.04393	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaaggggggaaaaacccccaagggaauaaaaaaaaaaaaaggggguuuccc
            +++++++++++------++++-++++----------------+++++++++++
            +++++++++++--||||++++|++++||||||||||||||||+++++++++++
    REV:    uuuuucccccccc----gggg-uccc----------------cccccaaaggg
	

>LUSHE1NG-Contig1131--.783.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.2886285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccguucuuca---------gaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuucccc
            +++++++--++---|||||||||+++++++++++++-+++++++++++++--+++
            +++++++--++------------+++++++++++++-+++++++++++++--+++
    REV:    ggguggcuggacacaauauauuauuuuuuuuuuguugggggggggagagggaggg
	
	aagaaaggggggaaaaacccccaagggaauaaaaaaaaaaaaaggggguuuccccccggggaaaccccccccuggggccccccccuuuuucgccccccccgccguucuucagaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuuccccuuuuugugggagggagaggggggggguuguuuuuuuuuuauuauauaacacaggucgguggga
	.(((((((((((......((((.((((................(((((((((((....)))))))))))))))))))..))))))))))).......(((((((..((...(((((((((((((.(((((((((((((..(((.......)))..))))))))))))).)))))))))))))............))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1131--.788.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.2886285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccguucuuca---------gaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuucccc
            +++++++--++---|||||||||+++++++++++++-+++++++++++++--+++
            +++++++--++------------+++++++++++++-+++++++++++++--+++
    REV:    ggguggcuggacacaauauauuauuuuuuuuuuguugggggggggagagggaggg
	
	aggggggaaaaacccccaagggaauaaaaaaaaaaaaaggggguuuccccccggggaaaccccccccuggggccccccccuuuuucgccccccccgccguucuucagaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuuccccuuuuugugggagggagaggggggggguuguuuuuuuuuuauuauauaacacaggucggugggaguagauauuuuauucu
	.(((((......)))))...(((((((((.........(((((((((((....)))))))))))....(((((.............))))).(((((((..((...(((((((((((((.(((((((((((((..(((.......)))..))))))))))))).)))))))))))))............))..)))))))........)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1131--.799.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	2.43723666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggccccccccuuuuucgccccccccgccguucuucagaggaaaaaauggg
            ++++++++++++++----+++-+++++--------++-++++++++-+++
            ++++++++++++++||||+++-+++++----||||++-++++++++-+++
    REV:    uugggggggggaga----gggaggguguuuu----uccccuuuuuuuccc
	
	acccccaagggaauaaaaaaaaaaaaaggggguuuccccccggggaaaccccccccuggggccccccccuuuuucgccccccccgccguucuucagaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuuccccuuuuugugggagggagaggggggggguuguuuuuuuuuuauuauauaacacaggucgguggga
	.(((((.....(((((((((((((...(((((((((((....)))))))))))......((((((((((((((....(((.(((((........((.((((((((.(((....))).)))))))).))....))))).))))))))))))))))).))))))))))))).....((....)).)).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1131--.799.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.2886285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccguucuuca---------gaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuucccc
            +++++++--++---|||||||||+++++++++++++-+++++++++++++--+++
            +++++++--++------------+++++++++++++-+++++++++++++--+++
    REV:    ggguggcuggacacaauauauuauuuuuuuuuuguugggggggggagagggaggg
	
	acccccaagggaauaaaaaaaaaaaaaggggguuuccccccggggaaaccccccccuggggccccccccuuuuucgccccccccgccguucuucagaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuuccccuuuuugugggagggagaggggggggguuguuuuuuuuuuauuauauaacacaggucgguggga
	.(((....)))................(((((((((((....)))))))))))....(((((.............))))).(((((((..((...(((((((((((((.(((((((((((((..(((.......)))..))))))))))))).)))))))))))))............))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1131--.806.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.2886285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccguucuuca---------gaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuucccc
            +++++++--++---|||||||||+++++++++++++-+++++++++++++--+++
            +++++++--++------------+++++++++++++-+++++++++++++--+++
    REV:    ggguggcuggacacaauauauuauuuuuuuuuuguugggggggggagagggaggg
	
	agggaauaaaaaaaaaaaaaggggguuuccccccggggaaaccccccccuggggccccccccuuuuucgccccccccgccguucuucagaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuuccccuuuuugugggagggagaggggggggguuguuuuuuuuuuauuauauaacacaggucgguggga
	.(((................(((((((((((....)))))))))))....((((....)))).......)))..(((((((..((...(((((((((((((.(((((((((((((..(((.......)))..))))))))))))).)))))))))))))............))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1131--.806.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.2886285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccguucuuca---------gaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuucccc
            +++++++--++---|||||||||+++++++++++++-+++++++++++++--+++
            +++++++--++------------+++++++++++++-+++++++++++++--+++
    REV:    ggguggcuggacacaauauauuauuuuuuuuuuguugggggggggagagggaggg
	
	agggaauaaaaaaaaaaaaaggggguuuccccccggggaaaccccccccuggggccccccccuuuuucgccccccccgccguucuucagaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuuccccuuuuugugggagggagaggggggggguuguuuuuuuuuuauuauauaacacaggucgguggga
	.(((...(((..........(((((((((((....)))))))))))....((((....)))).)))...)))..(((((((..((...(((((((((((((.(((((((((((((..(((.......)))..))))))))))))).)))))))))))))............))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1131--.807.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.2886285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccguucuuca---------gaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuucccc
            +++++++--++---|||||||||+++++++++++++-+++++++++++++--+++
            +++++++--++------------+++++++++++++-+++++++++++++--+++
    REV:    ggguggcuggacacaauauauuauuuuuuuuuuguugggggggggagagggaggg
	
	gggaauaaaaaaaaaaaaaggggguuuccccccggggaaaccccccccuggggccccccccuuuuucgccccccccgccguucuucagaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuuccccuuuuugugggagggagaggggggggguuguuuuuuuuuuauuauauaacacaggucggugggaguagauauuuuauucu
	.(((((((((.........(((((((((((....)))))))))))....(((((.............))))).(((((((..((...(((((((((((((.(((((((((((((..(((.......)))..))))))))))))).)))))))))))))............))..)))))))........)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1131--.825.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.2886285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccguucuuca---------gaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuucccc
            +++++++--++---|||||||||+++++++++++++-+++++++++++++--+++
            +++++++--++------------+++++++++++++-+++++++++++++--+++
    REV:    ggguggcuggacacaauauauuauuuuuuuuuuguugggggggggagagggaggg
	
	aggggguuuccccccggggaaaccccccccuggggccccccccuuuuucgccccccccgccguucuucagaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuuccccuuuuugugggagggagaggggggggguuguuuuuuuuuuauuauauaacacaggucgguggga
	.(((((((((((....)))))))))))....(((((.............))))).(((((((..((...(((((((((((((.(((((((((((((..(((.......)))..))))))))))))).)))))))))))))............))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1131--.835.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.2886285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccguucuuca---------gaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuucccc
            +++++++--++---|||||||||+++++++++++++-+++++++++++++--+++
            +++++++--++------------+++++++++++++-+++++++++++++--+++
    REV:    ggguggcuggacacaauauauuauuuuuuuuuuguugggggggggagagggaggg
	
	cccccggggaaaccccccccuggggccccccccuuuuucgccccccccgccguucuucagaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuuccccuuuuugugggagggagaggggggggguuguuuuuuuuuuauuauauaacacaggucgguggga
	.((((((((........))))))))....................(((((((..((...(((((((((((((.(((((((((((((..(((.......)))..))))))))))))).)))))))))))))............))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1131--.839.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.2886285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccguucuuca---------gaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuucccc
            +++++++--++---|||||||||+++++++++++++-+++++++++++++--+++
            +++++++--++------------+++++++++++++-+++++++++++++--+++
    REV:    ggguggcuggacacaauauauuauuuuuuuuuuguugggggggggagagggaggg
	
	cggggaaaccccccccuggggccccccccuuuuucgccccccccgccguucuucagaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuuccccuuuuugugggagggagaggggggggguuguuuuuuuuuuauuauauaacacaggucgguggga
	.(((....)))......(((((.............))))).(((((((..((...(((((((((((((.(((((((((((((..(((.......)))..))))))))))))).)))))))))))))............))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1131--.856.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.2886285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccguucuuca---------gaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuucccc
            +++++++--++---|||||||||+++++++++++++-+++++++++++++--+++
            +++++++--++------------+++++++++++++-+++++++++++++--+++
    REV:    ggguggcuggacacaauauauuauuuuuuuuuuguugggggggggagagggaggg
	
	ggggccccccccuuuuucgccccccccgccguucuucagaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuuccccuuuuugugggagggagaggggggggguuguuuuuuuuuuauuauauaacacaggucgguggga
	(((((.............))))).(((((((..((...(((((((((((((.(((((((((((((..(((.......)))..))))))))))))).)))))))))))))............))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1131--.879.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.2886285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgccguucuuca---------gaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuucccc
            +++++++--++---|||||||||+++++++++++++-+++++++++++++--+++
            +++++++--++------------+++++++++++++-+++++++++++++--+++
    REV:    ggguggcuggacacaauauauuauuuuuuuuuuguugggggggggagagggaggg
	
	ccccgccguucuucagaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuuccccuuuuugugggagggagaggggggggguuguuuuuuuuuuauuauauaacacaggucgguggga
	.(((((((..((...(((((((((((((.(((((((((((((..(((.......)))..))))))))))))).)))))))))))))............))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1131--.888.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.26	MeanVal:	1.1955655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuucccc
            +++++++++++++-+++++++++++++--+++
            +++++++++++++-+++++++++++++--+++
    REV:    uuuuuuuuuuguugggggggggagagggaggg
	
	ucuucagaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuuccccuuuuugugggagggagaggggggggguuguuuuuuuuuuauuauauaacacaggucggugggagu
	.((((.(((((((((((((.(((((((((((((..(((.......)))..))))))))))))).))))))))))))).........(((......))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1131--.893.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.26	MeanVal:	1.1955655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuucccc
            +++++++++++++-+++++++++++++--+++
            +++++++++++++-+++++++++++++--+++
    REV:    uuuuuuuuuuguugggggggggagagggaggg
	
	agaggaaaaaaugggcccccccuuuuuuuccccuuuuugugggagggagaggggggggguuguuuuuuuuuuauuauauaacacaggucggugg
	.(((((((((((((.(((((((((((((..(((.......)))..))))))))))))).))))))))))))).........(((......))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1192--.613.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.255896666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuugau----ugccaccucacgg-aaguuggu-cuu----aguguuggag
            +++++++++||||++++++++---++|+++-++++|++-||||++++--++++
            +++++++++----++++++++|||++-+++-++++-++-----++++--++++
    REV:    ggggaacugaacaacggugga---ucauucuaccaugaucuacucaccuucuc
	
	acccuuugauugccaccucacggaaguuggucuuaguguuggaguacagccucuuccacucaucuaguaccaucuuacuagguggcaacaagucaaggggauucuuugcuuuuggcuuuggugccggcu
	.(((((((((((((((((...(((((.((((((.((((..((((......))))..)))).....)).)))).))).))))))))))....))))))))).......(((...(((......)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1196--.1085.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	0.48403	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggaacugcucucucaccucucucgauc-uuc---cccggcggu-----ggggcgg
            ++++---+++++++++-++---+++++++|+++|||++++++++-|||||++++-++
            ++++---+++++++++|++--|+++++++-+++---++++++++------++++-++
    REV:    ucccggaaugagaggg-gguu-ggguuggcgggcucgggucgccuaaguuccucccc
	
	acccauguuggcggagcggcggcaaagggaacugcucucucaccucucucgaucuuccccggcgguggggcgguuccccccuccuugaauccgcugggcucgggcgguuggguugggggagaguaaggcccuaaaagggggguccaauuuaaagaacucccggggccgcguuuuuuaccccccgaaggggggggaaaagggguuuccccccaaaaaccggggggaaaaccccgggaaaaaaaaaaugugggaaaaaaaggccccccaaaaaaggccgggggacacccauaaaaaagggcgccc
	.........((((...((((.....((((...(((((((((.((...((((((((((((((((((.((((.((....)).))))......))))))))...))).)))))))..)))))))))))...))))....((((((((............((....)).(((((((((((.((((((....)))))).....(((((((((((((.......))))))))).)))).......)))))))))))........)))))))).......))))(((....)))...........)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1196--.1094.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	0.48403	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggaacugcucucucaccucucucgauc-uuc---cccggcggu-----ggggcgg
            ++++---+++++++++-++---+++++++|+++|||++++++++-|||||++++-++
            ++++---+++++++++|++--|+++++++-+++---++++++++------++++-++
    REV:    ucccggaaugagaggg-gguu-ggguuggcgggcucgggucgccuaaguuccucccc
	
	ggcggagcggcggcaaagggaacugcucucucaccucucucgaucuuccccggcgguggggcgguuccccccuccuugaauccgcugggcucgggcgguuggguugggggagaguaaggcccuaaaagggggguccaauuuaaagaacucccggggccgcguuuuuuaccccccgaaggggggggaaaagggguuuccccccaaaaaccggggggaaaaccccgggaaaaaaaaaaugugggaaaaaaaggccccccaaaaaaggccgggggacacccauaaaaaagggcgccc
	((((...((((.....((((...(((((((((.((...((((((((((((((((((.((((.((....)).))))......))))))))...))).)))))))..)))))))))))...))))....((((((((............((....)).(((((((((((.((((((....)))))).....(((((((((((((.......))))))))).)))).......)))))))))))........)))))))).......))))(((....)))...........)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1196--.1096.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	0.48403	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggaacugcucucucaccucucucgauc-uuc---cccggcggu-----ggggcgg
            ++++---+++++++++-++---+++++++|+++|||++++++++-|||||++++-++
            ++++---+++++++++|++--|+++++++-+++---++++++++------++++-++
    REV:    ucccggaaugagaggg-gguu-ggguuggcgggcucgggucgccuaaguuccucccc
	
	cggagcggcggcaaagggaacugcucucucaccucucucgaucuuccccggcgguggggcgguuccccccuccuugaauccgcugggcucgggcgguuggguugggggagaguaaggcccuaaaagggggguccaauuuaaagaacucccggggccgcguuuuuuaccccccgaaggggggggaaaagggguuuccccccaaaaaccggggggaaaaccccgggaaaaaaaaaaugugggaaaaaaaggccccccaaaaaaggccgggggacacccauaaaaaagggcgccc
	.((.(((.((((..((((...(((((((((.((...((((((((((((((((((.((((.((....)).))))......))))))))...))).)))))))..)))))))))))...))))....((((((((............((....)).(((((((((((.((((((....)))))).....(((((((((((((.......))))))))).)))).......)))))))))))........)))))))).......))))(((....)))...........)))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1196--.1103.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	0.48403	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggaacugcucucucaccucucucgauc-uuc---cccggcggu-----ggggcgg
            ++++---+++++++++-++---+++++++|+++|||++++++++-|||||++++-++
            ++++---+++++++++|++--|+++++++-+++---++++++++------++++-++
    REV:    ucccggaaugagaggg-gguu-ggguuggcgggcucgggucgccuaaguuccucccc
	
	gcggcaaagggaacugcucucucaccucucucgaucuuccccggcgguggggcgguuccccccuccuugaauccgcugggcucgggcgguuggguugggggagaguaaggcccuaaaagggggguccaauuuaaagaacucccggggccgcguuuuuuaccccccgaaggggggggaaaagggguuuccccccaaaaaccggggggaaaaccccgggaaaaaaaaaaugugggaaaaaaaggccccccaaaaaaggccgggggacacccauaaaaaagggcgccc
	.((((..((((...(((((((((.((...((((((((((((((((((.((((.((....)).))))......))))))))...))).)))))))..)))))))))))...))))....((((((((............((....)).(((((((((((.((((((....)))))).....(((((((((((((.......))))))))).)))).......)))))))))))........)))))))).......)))).(((...(((........)))..)))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1196--.1110.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-1.202093	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcucucucaccucucucgauc-uuc---cccggcggu-----ggggcgg
            +++++++++-++---+++++++|+++|||++++++++-|||||++++-++
            +++++++++|++--|+++++++-+++---++++++++------++++-++
    REV:    augagaggg-gguu-ggguuggcgggcucgggucgccuaaguuccucccc
	
	agggaacugcucucucaccucucucgaucuuccccggcgguggggcgguuccccccuccuugaauccgcugggcucgggcgguuggguugggggagaguaaggcccuaaaagggggguccaauuuaaagaacucccggggccgcguuuuuuaccccccgaaggggggggaaaagggguuuccccccaaaaaccggggggaaaaccccgggaaaaaaaaaaugugggaaaaaaaggccccccaaaaaaggccgggggacacccauaaaaaagggcgccc
	.(((...(((((((((.((...((((((((((((((((((.((((.((....)).))))......))))))))...))).)))))))..)))))))))))..(((((....((((((((............((....)).(((((((((((.((((((....)))))).....(((((((((((((.......))))))))).)))).......)))))))))))........))))))))..........(((.....))).......))))).)))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1196--.1116.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-1.202093	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcucucucaccucucucgauc-uuc---cccggcggu-----ggggcgg
            +++++++++-++---+++++++|+++|||++++++++-|||||++++-++
            +++++++++|++--|+++++++-+++---++++++++------++++-++
    REV:    augagaggg-gguu-ggguuggcgggcucgggucgccuaaguuccucccc
	
	cugcucucucaccucucucgaucuuccccggcgguggggcgguuccccccuccuugaauccgcugggcucgggcgguuggguugggggagaguaaggcccuaaaagggggguccaauuuaaagaacucccggggccgcguuuuuuaccccccgaaggggggggaaaagggguuuccccccaaaaaccggggggaaaaccccgggaaaaaaaaaaugugggaaaaaaaggccccccaaaaaaggccgggggacacccauaaaaaagggcgccc
	.(((((((((.((...((((((((((((((((((.((((.((....)).))))......))))))))...))).)))))))..)))))))))))..(((((....((((((((............((....)).(((((((((((.((((((....)))))).....(((((((((((((.......))))))))).)))).......)))))))))))........))))))))..........(((.....))).......)))))....

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1196--.1116.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-1.202093	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcucucucaccucucucgauc-uuc---cccggcggu-----ggggcgg
            +++++++++-++---+++++++|+++|||++++++++-|||||++++-++
            +++++++++|++--|+++++++-+++---++++++++------++++-++
    REV:    augagaggg-gguu-ggguuggcgggcucgggucgccuaaguuccucccc
	
	cugcucucucaccucucucgaucuuccccggcgguggggcgguuccccccuccuugaauccgcugggcucgggcgguuggguugggggagaguaaggcccuaaaagggggguccaauuuaaagaacucccggggccgcguuuuuuaccccccgaaggggggggaaaagggguuuccccccaaaaaccggggggaaaaccccgggaaaaaaaaaaugugggaaaaaaaggccccccaaaaaaggccgggggacacccauaaaaaagggcgccc
	.(((((((((.((...((((((((((((((((((.((((.((....)).))))......))))))))...))).)))))))..))))))))))).((((......((((((((............((....)).(((((((((((.((((((....)))))).....(((((((((((((.......))))))))).)))).......)))))))))))........))))))))......))))..(((...(((........)))..)))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig128--.1066.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	9.55226166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccuuuuauaucuuuuuucugugggggggggaaaaaucgggagagug---uggggggggagagaugu
            ++++++-----++-+++++--++-+++++++++-------+++++-++-|||+++++++++---+++++
            ++++++|||||++-+++++--++-+++++++++-||||||+++++|++----+++++++++--|+++++
    REV:    gggggg-----uacaaaaacaacucccccccccc------cccuc-caaaaaaccccccccca-uugua
	
	accauucguuuguaggaaccaauggccuuuaaaaaagaggaaaaggagacaucucucccacuucccuucugugacccccuuuuauaucuuuuuucugugggggggggaaaaaucgggagaguguggggggggagagauguggggugauguuacccccccccaaaaaaccucccccccccccccucaacaaaaacaugggggg
	.(((((.((((....)))).))))).........(((.((((..(((((....)))))...)))))))......((((((.....((.(((((..((.(((((((((.......(((((.((.(((((((((...(((((......)))))..)))))))))....))))))).))))))))).))..))))).))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig128--.1074.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	9.55226166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccuuuuauaucuuuuuucugugggggggggaaaaaucgggagagug---uggggggggagagaugu
            ++++++-----++-+++++--++-+++++++++-------+++++-++-|||+++++++++---+++++
            ++++++|||||++-+++++--++-+++++++++-||||||+++++|++----+++++++++--|+++++
    REV:    gggggg-----uacaaaaacaacucccccccccc------cccuc-caaaaaaccccccccca-uugua
	
	uuuguaggaaccaauggccuuuaaaaaagaggaaaaggagacaucucucccacuucccuucugugacccccuuuuauaucuuuuuucugugggggggggaaaaaucgggagaguguggggggggagagauguggggugauguuacccccccccaaaaaaccucccccccccccccucaacaaaaacaugggggg
	......((((.......(((((.....)))))....(((((....)))))...)))).........((((((.....((.(((((..((.(((((((((.......(((((.((.(((((((((...(((((......)))))..)))))))))....))))))).))))))))).))..))))).))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig128--.1079.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	9.55226166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccuuuuauaucuuuuuucugugggggggggaaaaaucgggagagug---uggggggggagagaugu
            ++++++-----++-+++++--++-+++++++++-------+++++-++-|||+++++++++---+++++
            ++++++|||||++-+++++--++-+++++++++-||||||+++++|++----+++++++++--|+++++
    REV:    gggggg-----uacaaaaacaacucccccccccc------cccuc-caaaaaaccccccccca-uugua
	
	aggaaccaauggccuuuaaaaaagaggaaaaggagacaucucucccacuucccuucugugacccccuuuuauaucuuuuuucugugggggggggaaaaaucgggagaguguggggggggagagauguggggugauguuacccccccccaaaaaaccucccccccccccccucaacaaaaacaugggggg
	.((((.......(((((.....)))))....(((((....)))))...)))).........((((((.....((.(((((..((.(((((((((.......(((((.((.(((((((((...(((((......)))))..)))))))))....))))))).))))))))).))..))))).))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig128--.1089.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	-1.127027	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggaaaaaucgggagagug---uggggggggagagaugu
            +++++++++-------+++++-++-|||+++++++++---+++++
            +++++++++|||||||+++++|++----+++++++++--|+++++
    REV:    ccccccccc-------cccuc-caaaaaaccccccccca-uugua
	
	ggccuuuaaaaaagaggaaaaggagacaucucucccacuucccuucugugacccccuuuuauaucuuuuuucugugggggggggaaaaaucgggagaguguggggggggagagauguggggugauguuacccccccccaaaaaaccuccccccccccccc
	((...(((...(((.((((..(((((....)))))...)))))))...)))...))...................(((((((((.......(((((.((.(((((((((...(((((......)))))..)))))))))....)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig128--.1095.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	-1.127027	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggaaaaaucgggagagug---uggggggggagagaugu
            +++++++++-------+++++-++-|||+++++++++---+++++
            +++++++++|||||||+++++|++----+++++++++--|+++++
    REV:    ccccccccc-------cccuc-caaaaaaccccccccca-uugua
	
	uaaaaaagaggaaaaggagacaucucucccacuucccuucugugacccccuuuuauaucuuuuuucugugggggggggaaaaaucgggagaguguggggggggagagauguggggugauguuacccccccccaaaaaaccuccccccccccccc
	.((((((((..((((((.((....))...(((.........)))....))))))...))))))))....(((((((((.......(((((.((.(((((((((...(((((......)))))..)))))))))....)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig128--.1099.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	-1.127027	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggaaaaaucgggagagug---uggggggggagagaugu
            +++++++++-------+++++-++-|||+++++++++---+++++
            +++++++++|||||||+++++|++----+++++++++--|+++++
    REV:    ccccccccc-------cccuc-caaaaaaccccccccca-uugua
	
	aaagaggaaaaggagacaucucucccacuucccuucugugacccccuuuuauaucuuuuuucugugggggggggaaaaaucgggagaguguggggggggagagauguggggugauguuacccccccccaaaaaaccuccccccccccccc
	.((((((....(((((....)))))(((.........)))....))))))...............(((((((((.......(((((.((.(((((((((...(((((......)))))..)))))))))....)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig128--.1103.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	9.55226166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccuuuuauaucuuuuuucugugggggggggaaaaaucgggagagug---uggggggggagagaugu
            ++++++-----++-+++++--++-+++++++++-------+++++-++-|||+++++++++---+++++
            ++++++|||||++-+++++--++-+++++++++-||||||+++++|++----+++++++++--|+++++
    REV:    gggggg-----uacaaaaacaacucccccccccc------cccuc-caaaaaaccccccccca-uugua
	
	aggaaaaggagacaucucucccacuucccuucugugacccccuuuuauaucuuuuuucugugggggggggaaaaaucgggagaguguggggggggagagauguggggugauguuacccccccccaaaaaaccucccccccccccccucaacaaaaacaugggggg
	.((((..(((((....)))))...)))).........((((((.....((.(((((..((.(((((((((.......(((((.((.(((((((((...(((((......)))))..)))))))))....))))))).))))))))).))..))))).))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig128--.1109.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	9.55226166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccuuuuauaucuuuuuucugugggggggggaaaaaucgggagagug---uggggggggagagaugu
            ++++++-----++-+++++--++-+++++++++-------+++++-++-|||+++++++++---+++++
            ++++++|||||++-+++++--++-+++++++++-||||||+++++|++----+++++++++--|+++++
    REV:    gggggg-----uacaaaaacaacucccccccccc------cccuc-caaaaaaccccccccca-uugua
	
	aggagacaucucucccacuucccuucugugacccccuuuuauaucuuuuuucugugggggggggaaaaaucgggagaguguggggggggagagauguggggugauguuacccccccccaaaaaaccucccccccccccccucaacaaaaacaugggggg
	.(((((....)))))................((((((.....((.(((((..((.(((((((((.......(((((.((.(((((((((...(((((......)))))..)))))))))....))))))).))))))))).))..))))).))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig128--.1139.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	9.55226166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccuuuuauaucuuuuuucugugggggggggaaaaaucgggagagug---uggggggggagagaugu
            ++++++-----++-+++++--++-+++++++++-------+++++-++-|||+++++++++---+++++
            ++++++|||||++-+++++--++-+++++++++-||||||+++++|++----+++++++++--|+++++
    REV:    gggggg-----uacaaaaacaacucccccccccc------cccuc-caaaaaaccccccccca-uugua
	
	acccccuuuuauaucuuuuuucugugggggggggaaaaaucgggagaguguggggggggagagauguggggugauguuacccccccccaaaaaaccucccccccccccccucaacaaaaacaugggggg
	.((((((.....((.(((((..((.(((((((((.......(((((.((.(((((((((...(((((......)))))..)))))))))....))))))).))))))))).))..))))).))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1507--.1100.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	0.765271111111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucuucgggggagggaa--uuucuuuuuuu
            +++--++++++++++--||+++++++++++
            +++--++++++++++----+++++++++++
    REV:    gggggguccccuuuuggaaaaagaaaaaag
	
	uuggggcaaggggaaaccccaaaaaaauaagacucuucgggggagggaauuucuuuuuuuguacuugggaaaaaagaaaaagguuuuccccuggggggaaacccaaaccaccccucccccaaaaagggggggaaaaacggua
	.((((....(((....))).............(((..((((((((((..(((((((((((........)))))))))))....))))))))))..)))...)))).(((....(((((((.....)))))))......))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1507--.1100.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.676026666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucuucgggggagggaa--uuucuuuuuuu
            +++++++++++++++--||+++++++++++
            +++++++++++++++----+++++++++++
    REV:    gggggguccccuuuuggaaaaagaaaaaag
	
	uuggggcaaggggaaaccccaaaaaaauaagacucuucgggggagggaauuucuuuuuuuguacuugggaaaaaagaaaaagguuuuccccuggggggaaacccaaaccaccccucccccaaaaagggggggaaaaacggua
	.((((....(((....))).............(((((((((((((((..(((((((((((........)))))))))))....)))))))))))))))...)))).(((....(((((((.....)))))))......))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1507--.1100.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	0.765271111111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucuucgggggagggaa--uuucuuuuuuu
            +++--++++++++++--||+++++++++++
            +++--++++++++++----+++++++++++
    REV:    gggggguccccuuuuggaaaaagaaaaaag
	
	uuggggcaaggggaaaccccaaaaaaauaagacucuucgggggagggaauuucuuuuuuuguacuugggaaaaaagaaaaagguuuuccccuggggggaaacccaaaccaccccucccccaaaaagggggggaaaaacggua
	(((((....(((....))).............(((..((((((((((..(((((((((((........)))))))))))....))))))))))..)))...))))).......(((((((.....)))))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1617--.720.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.133504	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucgccccuua-ucc----ggaaacccuggccccccuuuuuucccc
            +++-++++---|++-||||+++++----++++++++++++++++++
            +++-++++----++-----+++++--||++++++++++++++++++
    REV:    gagaggggcaccagaaaacccuuuuu--ucggggggggagaagggg
	
	ucccaccucaaauuagaaggggggaaaacccgaaaggaccuaaaaaaaaaccggggguuuuccccuugaaacuccccccguugccccuucccgguuccaccccucgccccuuauccggaaacccuggccccccuuuuuuccccuuuggggaagaggggggggcuuuuuucccaaaagaccacggggagagaaauauaucaaaguuugggggggggggg
	.(((..............(((((((....((....))...............(((((....)))))......)))))))....(((((((((((.....)).(((.((((...((.(((((....((((((((((((((((((...))))))))))))))))))..))))).....))....)))).)))................))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1617--.720.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.133504	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucgccccuua-ucc----ggaaacccuggccccccuuuuuucccc
            +++-++++---|++-||||+++++----++++++++++++++++++
            +++-++++----++-----+++++--||++++++++++++++++++
    REV:    gagaggggcaccagaaaacccuuuuu--ucggggggggagaagggg
	
	ucccaccucaaauuagaaggggggaaaacccgaaaggaccuaaaaaaaaaccggggguuuuccccuugaaacuccccccguugccccuucccgguuccaccccucgccccuuauccggaaacccuggccccccuuuuuuccccuuuggggaagaggggggggcuuuuuucccaaaagaccacggggagagaaauauaucaaaguuugggggggggggg
	.(((..............(((((((....((....))...............(((((....)))))......)))))))....((((..(((((.....)).(((.((((...((.(((((....((((((((((((((((((...))))))))))))))))))..))))).....))....)))).)))................)))..)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1617--.769.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.133504	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucgccccuua-ucc----ggaaacccuggccccccuuuuuucccc
            +++-++++---|++-||||+++++----++++++++++++++++++
            +++-++++----++-----+++++--||++++++++++++++++++
    REV:    gagaggggcaccagaaaacccuuuuu--ucggggggggagaagggg
	
	accggggguuuuccccuugaaacuccccccguugccccuucccgguuccaccccucgccccuuauccggaaacccuggccccccuuuuuuccccuuuggggaagaggggggggcuuuuuucccaaaagaccacggggagagaaauauaucaaaguuugggggggggggg
	...(((((....))))).....((((((((....((((.....((.....)).(((.((((...((.(((((....((((((((((((((((((...))))))))))))))))))..))))).....))....)))).)))................))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1617--.790.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.133504	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucgccccuua-ucc----ggaaacccuggccccccuuuuuucccc
            +++-++++---|++-||||+++++----++++++++++++++++++
            +++-++++----++-----+++++--||++++++++++++++++++
    REV:    gagaggggcaccagaaaacccuuuuu--ucggggggggagaagggg
	
	acuccccccguugccccuucccgguuccaccccucgccccuuauccggaaacccuggccccccuuuuuuccccuuuggggaagaggggggggcuuuuuucccaaaagaccacggggagagaaauauaucaaaguuugggggggggggg
	.((((((((....((((.....((.....)).(((.((((...((.(((((....((((((((((((((((((...))))))))))))))))))..))))).....))....)))).)))................))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1741--.778.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	-1.94935933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggaga------ggggcguc-ccccccccccc
            ++++++++---||||||+++++-++|+++++++++++
            ++++++++---------+++++-++-+++++++++++
    REV:    ccccccccacaaaaacaccccgggguggggggggggg
	
	uacggaaaaccagguccccccuuuuuccccuuugggggaaagggggggguuuuuuuuccauaaagcccccgcgcugggggguuucuuuccguuuggggggggagaggggcguccccccccccccaaagagggggggggggggguggggccccacaaaaacaccccccccc
	.(((((((....((.(((((((((((((((....)))))))))))))))........))...((((((((......)))))))).)))))))..((((((((...(((((.(((((((((((((........))))))))))).)).))))).........)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1741--.789.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	-1.94935933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggaga------ggggcguc-ccccccccccc
            ++++++++---||||||+++++-++|+++++++++++
            ++++++++---------+++++-++-+++++++++++
    REV:    ccccccccacaaaaacaccccgggguggggggggggg
	
	agguccccccuuuuuccccuuugggggaaagggggggguuuuuuuuccauaaagcccccgcgcugggggguuucuuuccguuuggggggggagaggggcguccccccccccccaaagagggggggggggggguggggccccacaaaaacaccccccccc
	.((.(((((((((((((((....))))))))))))))).............((((((((......))))))))....))....((((((((...(((((.(((((((((((((........))))))))))).)).))))).........)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1741--.792.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	-1.94935933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggaga------ggggcguc-ccccccccccc
            ++++++++---||||||+++++-++|+++++++++++
            ++++++++---------+++++-++-+++++++++++
    REV:    ccccccccacaaaaacaccccgggguggggggggggg
	
	uccccccuuuuuccccuuugggggaaagggggggguuuuuuuuccauaaagcccccgcgcugggggguuucuuuccguuuggggggggagaggggcguccccccccccccaaagagggggggggggggguggggccccacaaaaacaccccccccc
	.(((((((((((((((....))))))))))))))).............((((((((......))))))))..........((((((((...(((((.(((((((((((((........))))))))))).)).))))).........)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1741--.839.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	-1.94935933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggaga------ggggcguc-ccccccccccc
            ++++++++---||||||+++++-++|+++++++++++
            ++++++++---------+++++-++-+++++++++++
    REV:    ccccccccacaaaaacaccccgggguggggggggggg
	
	aaagcccccgcgcugggggguuucuuuccguuuggggggggagaggggcguccccccccccccaaagagggggggggggggguggggccccacaaaaacaccccccccc
	.((((((((......))))))))..........((((((((...(((((.(((((((((((((........))))))))))).)).))))).........)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.648.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	guguccgacgacuccaccucgagggugauggucuuacccgugagggucuucacgaagaucugcaucguugcagaacucgagugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuuaua
	(((((((((((((((.(((((.((((((.....)))))).))))).(((((((..((.((((((....)))))).))...)))).))).......))))))))))..)))))......(((......))).......(((((((...(((((((((((((...)))))))))))))((((....)))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))))...))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.648.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	guguccgacgacuccaccucgagggugauggucuuacccgugagggucuucacgaagaucugcaucguugcagaacucgagugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuuaua
	(((((((((((((((.(((((.((((((.....)))))).))))).(((((((..((.((((((....)))))).))...)))).))).......))))))))))..)))))......(((....(((((((................((((((((((((...)))))))))))))))))))...))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))))...........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.652.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	ccgacgacuccaccucgagggugauggucuuacccgugagggucuucacgaagaucugcaucguugcagaacucgagugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuuaua
	.((((((((((.(((((.((((((.....)))))).))))).(((((((..((.((((((....)))))).))...)))).))).......)))))))))).......((((....))))..(((....))).(((((((...(((((((((((((...)))))))))))))((((....)))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))))...))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.658.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	acuccaccucgagggugauggucuuacccgugagggucuucacgaagaucugcaucguugcagaacucgagugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggaga
	.(((((.((((((.((((.((....((((....)))))))))).....((((((....)))))).)))))))).))).......((((....((((....))))....(((..((.(((....)))...........(((((((((((((...))))))))))))).))..))))))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.658.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	acuccaccucgagggugauggucuuacccgugagggucuucacgaagaucugcaucguugcagaacucgagugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggaga
	.(((((.((((((.((((.((....((((....)))))))))).....((((((....)))))).)))))))).))).......((((....((((....))))....(((((((.(((....)))...........(((((((((((((...))))))))))))).))))))))))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.663.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.147239833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            +++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            +++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    aggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	accucgagggugauggucuuacccgugagggucuucacgaagaucugcaucguugcagaacucgagugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuua
	.(((((.((((((.....)))))).)))))...(((((..((.((((((....)))))).))...))))).((((((((((((....((((....))))....(((..((.(((....)))...........(((((((((((((...))))))))))))).))..)))))))..(((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.663.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.147239833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            +++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            +++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    aggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	accucgagggugauggucuuacccgugagggucuucacgaagaucugcaucguugcagaacucgagugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuua
	.(((((.((((((.....)))))).)))))...(((((..((.((((((....)))))).))...))))).((((((((((((....((((....))))....(((((((.(((....)))...........(((((((((((((...))))))))))))).)))))))))))..(((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.669.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	agggugauggucuuacccgugagggucuucacgaagaucugcaucguugcagaacucgagugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuuaua
	.(((.(((((....((((....(((((((....)))))))((((((.(((((..(((((((........)))))))..))).)).))))))......)))).))))))))......(((((((...(((((((((((((...)))))))))))))((((....)))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))))...))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.676.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	uggucuuacccgugagggucuucacgaagaucugcaucguugcagaacucgagugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggaga
	.((((((((((....)))).(((((..((.((((((....)))))).))...)))))..)))))).((((....((((....))))....(((((((.(((....)))...........(((((((((((((...))))))))))))).))))))))))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.676.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	uggucuuacccgugagggucuucacgaagaucugcaucguugcagaacucgagugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggaga
	.((((((((((....)))).(((((..((.((((((....)))))).))...)))))..)))))).((((....((((....))))....(((..((.(((....)))...........(((((((((((((...))))))))))))).))..))))))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.682.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.147239833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            +++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            +++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    aggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	uacccgugagggucuucacgaagaucugcaucguugcagaacucgagugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuua
	.((((....)))).(((((..((.((((((....)))))).))...))))).((((((((((((....((((....))))....(((((((.(((....)))...........(((((((((((((...))))))))))))).)))))))))))..(((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.682.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.147239833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            +++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            +++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    aggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	uacccgugagggucuucacgaagaucugcaucguugcagaacucgagugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuua
	.((((....)))).(((((..((.((((((....)))))).))...))))).((((((((((((....((((....))))....(((..((.(((....)))...........(((((((((((((...))))))))))))).))..)))))))..(((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.690.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	agggucuucacgaagaucugcaucguugcagaacucgagugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggaga
	.((((((((.......((((((....)))))).(((....))).))))))))((((....((((....))))....(((((((.(((....)))...........(((((((((((((...))))))))))))).))))))))))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.690.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	agggucuucacgaagaucugcaucguugcagaacucgagugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggaga
	.((((((((.......((((((....)))))).(((....))).))))))))((((....((((....))))....(((..((.(((....)))...........(((((((((((((...))))))))))))).))..))))))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.695.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.147239833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            +++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            +++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    aggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	cuucacgaagaucugcaucguugcagaacucgagugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuua
	.(((((..((.((((((....)))))).))...))))).((((((((((((....((((....))))....(((..((.(((....)))...........(((((((((((((...))))))))))))).))..)))))))..(((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.695.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.147239833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            +++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            +++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    aggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	cuucacgaagaucugcaucguugcagaacucgagugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuua
	.(((((..((.((((((....)))))).))...))))).((((((((((((....((((....))))....(((((((.(((....)))...........(((((((((((((...))))))))))))).)))))))))))..(((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.709.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	gcaucguugcagaacucgagugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuuaua
	((((((.(((((..(((((((........)))))))..))).)).))))))......(((......))).......(((((((...(((((((((((((...)))))))))))))((((....)))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))))...))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.709.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	gcaucguugcagaacucgagugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuuaua
	((((((.(((((..(((((((........)))))))..))).)).))))))......(((....(((((((................((((((((((((...)))))))))))))))))))...))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))))...........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.722.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.147239833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            +++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            +++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    aggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	acucgagugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuua
	.(((....))).((((((((((((....((((....))))....(((..((.(((....)))...........(((((((((((((...))))))))))))).))..)))))))..(((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.722.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.147239833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            +++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            +++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    aggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	acucgagugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuua
	.(((....))).((((((((((((....((((....))))....(((((((.(((....)))...........(((((((((((((...))))))))))))).)))))))))))..(((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.722.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	acucgagugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuua
	.(((......))).......((((....((((....))))....(((..((.(((....)))...........(((((((((((((...))))))))))))).))..))))))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........)))))))))))).........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.727.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	agugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuuaua
	.(((((((.......((((....((((....))))....(((..((.(((....)))...........(((((((((((((...))))))))))))).))..))))))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))))...))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.727.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	agugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuuaua
	.(((((((.......((((....((((....))))....(((((((.(((....)))...........(((((((((((((...))))))))))))).))))))))))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))))...))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.733.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.147239833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            +++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            +++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    aggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	agaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuua
	.((((((((((((....((((....))))....(((((((.(((....)))...........(((((((((((((...))))))))))))).)))))))))))..(((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.733.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.147239833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            +++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            +++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    aggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	agaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuua
	.((((((((((((....((((....))))....(((..((.(((....)))...........(((((((((((((...))))))))))))).))..)))))))..(((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.742.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	ggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggaga
	((((....((((....))))....(((..((.(((....)))...........(((((((((((((...))))))))))))).))..))))))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.742.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	ggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggaga
	((((....((((....))))....(((((((.(((....)))...........(((((((((((((...))))))))))))).))))))))))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.749.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	gucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuuaua
	.((((....))))....(((......))).......(((((((...(((((((((((((...)))))))))))))((((....)))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))))...))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.749.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	gucgccgaugcgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuuaua
	.((((....))))....(((....(((((((................((((((((((((...)))))))))))))))))))...))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))))...........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.759.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	cgaauuaggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuuaua
	.((((....))))..(((....))).(((((((...(((((((((((((...)))))))))))))((((....)))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))))...))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.765.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	aggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuuaua
	.(((......))).......(((((((...(((((((((((((...)))))))))))))((((....)))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))))...))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.765.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	aggguucuguccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuuaua
	.(((....(((((((................((((((((((((...)))))))))))))))))))...))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))))...........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.773.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	guccccagggaaauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuuaua
	.(((....))).(((((((...(((((((((((((...)))))))))))))((((....)))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))))...))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.784.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	aauaaaaaaaaaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggagaaauuuuuaua
	.(((((((...(((((((((((((...)))))))))))))((((....)))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))))...))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.794.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	aaaggggguuuucccucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggaga
	.(((((((((((((...)))))))))))))((((....)))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.809.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.147239833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            +++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            +++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    aggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	ucggaaagcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggag
	.(((...(((((....)))))....))).(((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.815.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	agcccccuugggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggaga
	.(((((....))))).......((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.824.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	gggggcccccccguuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggaga
	((((....)))).((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.836.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.171568333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucccccccggcgccuuu---ugggaaaaacuuguccccccuuuuucuc
            ++++++++++++-------|||++++++++++++-+++++++++++++++
            ++++++++++++----------++++++++++++|+++++++++++++++
    REV:    gaggggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	guuucccccccggcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccggggggggaga
	.((((((((((((.......((((((((((((.(((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))..........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.848.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.11	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuuuggg-------------aaaaacuuguccccccuuuuucuc
            +++++++++|||||||||||||++++++++-+++++++++++++++
            +++++++++-------------++++++++|+++++++++++++++
    REV:    ggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	gcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccgggggggga
	...(((((((((((((((((.(((((((((((((((....))))))))))))))))))))))).............)))))))))...

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1849--.848.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuuuuggg-------------aaaaacuuguccccccuuuuucuc
            +++--++++|||||||||||||++++++++-+++++++++++++++
            +++--++++-------------++++++++|+++++++++++++++
    REV:    ggggggcccacaaacaauauuuuuuuuggg-gggggggaggagggg
	
	gcgccuuuugggaaaaacuuguccccccuuuuucucucugggggaggagggggggggguuuuuuuuauaacaaacacccgggggggga
	...(((..((((((((((((.(((((((((((((((....))))))))))))))))))))))).............))))..)))...

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1947--.664.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	-2.00365616666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagggaaaaacagggccccccuuuuuuccccc
            +++++++++++----+++++++++++++++++
            +++++++++++||||+++++++++++++++++
    REV:    auuuuuuuuug----gggggggggaaaggggg
	
	cucggggggcucccucguuuccaccccuccggccuuuagggaaaaacagggccccccuuuuuucccccucugggggaaagggggggggguuuuuuuuua
	.((((((((...............))))))))....(((((((((((....(((((((((((((((((...))))))))))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1947--.664.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	-2.17642733333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagggaaaaacagggccccccuuuuuuccccc
            ++--+++++++----+++++++++++++++++
            ++--+++++++||||+++++++++++++++++
    REV:    auuuuuuuuug----gggggggggaaaggggg
	
	cucggggggcucccucguuuccaccccuccggccuuuagggaaaaacagggccccccuuuuuucccccucugggggaaagggggggggguuuuuuuuua
	.((((((((...............))))))))....((..(((((((....(((((((((((((((((...))))))))))))))))))))))))..))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1947--.699.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	-2.00365616666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagggaaaaacagggccccccuuuuuuccccc
            +++++++++++----+++++++++++++++++
            +++++++++++||||+++++++++++++++++
    REV:    auuuuuuuuug----gggggggggaaaggggg
	
	uuagggaaaaacagggccccccuuuuuucccccucugggggaaagggggggggguuuuuuuuua
	.(((((((((((....(((((((((((((((((...))))))))))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig1947--.699.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	-2.17642733333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagggaaaaacagggccccccuuuuuuccccc
            ++--+++++++----+++++++++++++++++
            ++--+++++++||||+++++++++++++++++
    REV:    auuuuuuuuug----gggggggggaaaggggg
	
	uuagggaaaaacagggccccccuuuuuucccccucugggggaaagggggggggguuuuuuuuua
	.((..(((((((....(((((((((((((((((...))))))))))))))))))))))))..))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig2103--.1075.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.31	MeanVal:	3.860542	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaaggggg----ccauugcuuuuuuuuuggggaggga
            ++++++--++||||+++++++++++++---+++++++++
            ++++++--++----+++++++++++++--|+++++++++
    REV:    uuuuucuuuuuguggguggcgagaaaacc-ccccuccuu
	
	uggggcccuuguuuuuggggguccuuuaaaaagggggccauugcuuuuuuuuuggggagggacccaaaacuuuuucccaaauguuuccuccccccaaaagagcgguggguguuuuucuuuuu
	.(((((((((......)))))))))..((((((..(((((((((((((((...(((((((((......................)))))))))..)))))))))))))....))..))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig2153--.677.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggauaaaaaaaaaaacgggggguuucccccgggg
            ++++---------+++-++++++---+++++++++
            ++++|||||||||+++|++++++---+++++++++
    REV:    cccu---------uuu-cuccucuccgggggcccc
	
	agggauaaaaaaaaaaacgggggguuucccccggggaagcccccccgggggccucuccucuuuuccca
	.((((.........(((.((((((...(((((((((......)))))))))...))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig2176--.569.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggcuuuuuccucaaacuccccccggguggagga
            +++++++++-----++++++---++++++++++----+++
            +++++++++-----++++++|||++++++++++----+++
    REV:    ccuccccccuuugugggggu---ggggggguucuuacccu
	
	gcccgcacauguaaaucccauagcauggagggguguuguagagcccccuucugggaaagggggggggcuuuuuccucaaacuccccccggguggaggauuuuucccauucuuggggggguggggguguuuccccccucccgcggggggggggguggggugcccaagaacaccccccccccuc
	.(((((.........(((((......(((((((.(((....)))))))))))))))..(((((((((.....((((((...((((((((((....(((....)))....)))))))))))))))).....))))))))).)))))((((((((.((((((........))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig2176--.569.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-2.291782	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agggggggggcuuuuuccucaaacuccccccggguggagga
            +++++++--++----++++++---++++++++++----+++
            +++++++--++-|||++++++|||++++++++++----+++
    REV:    uccccccuuugu---gggggu---ggggggguucuuacccu
	
	gcccgcacauguaaaucccauagcauggagggguguuguagagcccccuucugggaaagggggggggcuuuuuccucaaacuccccccggguggaggauuuuucccauucuuggggggguggggguguuuccccccucccgcggggggggggguggggugcccaagaacaccccccccccuc
	.(((((.........(((((......(((((((.(((....))))))))))))))).(((((((..((....((((((...((((((((((....(((....)))....)))))))))))))))).))..)))))))...)))))((((((((.((((((........))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig2176--.584.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	-1.95094883333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaagggggggggcuuuuuccucaaacuccccccggguggagga
            ++++--++++++--++----++++++---++++++++++----+++
            ++++||++++++--++-|||++++++|||++++++++++----+++
    REV:    cccu--ccccccuuugu---gggggu---ggggggguucuuacccu
	
	ucccauagcauggagggguguuguagagcccccuucugggaaagggggggggcuuuuuccucaaacuccccccggguggaggauuuuucccauucuuggggggguggggguguuuccccccucccgcggggggggggguggggugcccaagaacaccccccccccuc
	.(((.......(((((((.(((....)))))))))).((((..((((((..((....((((((...((((((((((....(((....)))....)))))))))))))))).))..))))))))))..)))((((((((.((((((........))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig2176--.595.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	-1.95094883333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaagggggggggcuuuuuccucaaacuccccccggguggagga
            ++++--++++++--++----++++++---++++++++++----+++
            ++++||++++++--++-|||++++++|||++++++++++----+++
    REV:    cccu--ccccccuuugu---gggggu---ggggggguucuuacccu
	
	ggagggguguuguagagcccccuucugggaaagggggggggcuuuuuccucaaacuccccccggguggaggauuuuucccauucuuggggggguggggguguuuccccccucccgcggggggggggguggggugcccaagaacaccccccccccuc
	(((((((.(((....)))))))))).((((..((((((..((....((((((...((((((((((....(((....)))....)))))))))))))))).))..))))))))))..(((((((((((((((....)).....))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig2176--.611.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.30917833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccuucugggaaagggggggggcuuuuuccucaaacuccccccggguggagga
            +++++---+++++--++++++--++----++++++---++++++++++----+++
            +++++-||+++++||++++++--++-|||++++++|||++++++++++----+++
    REV:    gggggc--gcccu--ccccccuuugu---gggggu---ggggggguucuuacccu
	
	gcccccuucugggaaagggggggggcuuuuuccucaaacuccccccggguggaggauuuuucccauucuuggggggguggggguguuuccccccucccgcggggggggggguggggugcccaagaacaccccccccccu
	.(((((...(((((..((((((..((....((((((...((((((((((....(((....)))....)))))))))))))))).))..))))))))))).)))))((((((.((((((........)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig2184--.964.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-1.46206	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucggggcgguuugggggggggg------gggagguuaggccccccuu
            +++++++-++---++++++++++||||||++++++--+++++++++++
            +++++++|++|||++++++++++------++++++--+++++++++++
    REV:    ggguccc-cc---ccccccccccugagaacccuuuuuuuugggggggg
	
	gcucggggcgguuugggggggggggggagguuaggccccccuuaaagggagugcgaauuucaagaauuuaccgggcccgcgguuuuuuaccccgcggagagggcgggaaauaucggguuauccccccaagaauacgggggaaaaacacccgggaaaaaaaaacuugggggagaaaaagggcccaccaaaaagggcccggaaccccuaauaaaggcccgcgggguggggggggguuuuuuuucccaagagucccccccccccccccuggga
	.(((((((.((...((((((((((((((((..(((((((((((....(((((....)))))..............(((((((..(((((.(((((.......))))).......(((((.((((((((((....((((.........))))...........)))))))).))....((((((........))))))..)))))....)))))..)))))))...)))))))))))..))))))......))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig2184--.964.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.925539	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucggggcgguuugggggggggg------gggagguuaggcccccc
            +++++++-++---++++++++++||||||++++++--+++++++++
            +++++++|++|||++++++++++------++++++--+++++++++
    REV:    ggguccc-cc---ccccccccccugagaacccuuuuuuuugggggg
	
	gcucggggcgguuugggggggggggggagguuaggccccccuuaaagggagugcgaauuucaagaauuuaccgggcccgcgguuuuuuaccccgcggagagggcgggaaauaucggguuauccccccaagaauacgggggaaaaacacccgggaaaaaaaaacuugggggagaaaaagggcccaccaaaaagggcccggaaccccuaauaaaggcccgcgggguggggggggguuuuuuuucccaagagucccccccccccccccuggga
	.(((((((.((...((((((((((((((((..(((((((((......(((((....))))).........(((..(((((((..(((((.(((((.......))))).......(((((.((((((((((....((((.........))))...........)))))))).))....((((((........))))))..)))))....)))))..))))))).))).)))))))))..))))))......))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig256--.893.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	6.49333366666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaagaaaauuuuggaacaaaaaggcccc-ccaaaaggcccggaacacc
            ++++-------++++++++-+++++-+++++|++++---++++++----++
            ++++---||||++++++++-+++++-+++++-++++|||++++++-|||++
    REV:    cccuccg----gagaucuuuuuuuuguggggugguu---ugggccc---gg
	
	acuggaaagaagaagacuccccgguaaagggggucgaauuucaaaacuuacggggccggcguuuauaccccccgagagggcggggaaaaacgguuuuucccccaaaaacccggggaaaaccccagggaaagaaaauuuuggaacaaaaaggccccccaaaaggcccggaacacccaaaaaaaggcccggguuuggugggguguuuuuuuucuagaggccucccccccccccgcggcaaagcaccacacaaaaaaacaacacccccacaaccagaaaagggggggggaaaccccccccc
	.((((...((((..(((.((((......)))))))...)))).........((((..((.((....)))).(((...(((.((((......((((((((((..........))))))))))...((((.......((((((((.(((((.(((((((((...((((((....((........)).)))))))))).))))).))))).))))))))...)))).))))))).)))..........................))))....))))....((((((((....)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig303--.934.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-1.78971	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguggggugu-----gggcggcguuuuuc-ucg-ccccccccac
            ++++++--+++|||||++++-++-----++|+++|++++++++++
            ++++++--+++-----++++-++-----++-+++-++++++++++
    REV:    cccaccaaacagagagcccggugggugugguggugggggggggug
	
	ggguggggugugggcggcguuuuucucgccccccccacaggcgguggggggggguggugguguggguggcccgagagacaaaccaccc
	((((((..(((((((.((.....(((((((((((((((.....)))))))))).))).)).....)).)))).....)))..))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig318--.473.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0.544501999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccuccuuuuggaaggggguggggguuuuucuuaaaucccacccggua-agaaaau
            +++++++--++---+++++++++++---------++++++-+++----|+++++++
            +++++++--++-||+++++++++++------|||++++++|+++-----+++++++
    REV:    ggggggggggcg--uccccacccccccccuc---uugggg-gggaguggucuuuua
	
	uuccuccuuuuggaaggggguggggguuuuucuuaaaucccacccgguaagaaaauuccaaauuuucuggugaggggggguucucccccccccaccccugcggggggggggc
	.(((((((..((...(((((((((((.........((((((.(((....(((((((.....))))))).....)))))))))......))))))))))).))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig417--.1057.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.0149429999999997	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccga--acgaaa-----gcccccgggcacccacaaaacgguugccccuuucuc------cgaggggucu
            ++++-||++++++|||||++++++-----+++++++++-----++++++--++-||||||+++++++-++
            ++++---++++++-----++++++---||+++++++++--|||++++++--++-------+++++++-++
    REV:    gggcguguguuuugggcgcgggggagg--ggguguuuuuu---uggggggggguuuuuuuguuucucugg
	
	ccccgaacgaaagcccccgggcacccacaaaacgguugccccuuucuccgaggggucuuuuuuuggucucuuuguuuuuuuggggggggguuuuuuugugggggagggggcgcggguuuugugugcggga
	.((((.((((((((((((.....(((((((((.....((((((..((.(((((((.((......)).))))))).......))..))))))..)))))))))...)))))).....))))))...)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig47--.419.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	1.11699	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccucaggcuggg-----ugggggccccaaacccccccuuuuac-ccccgcccg-cugc----cccuuuuu
            ++++++++--+++|||||++++++++++---+++++++++--++|++++++---|++--||||++++++++
            ++++++++--+++-----++++++++++-||+++++++++||++-++++++----++------++++++++
    REV:    gggaguuuuuuuuaaaaaacccccggggg--gggggggag--ugaggggcgaaaagaaaaaaagggaaaaa
	
	gggucuucccaaggacggggcgccuucgagaagccaagcccaucgacacgugcugcaucagcaugcccgggggggcuuucccaauacuagcuggagguuuucaauucggggagggcguuucccucaggcugggugggggccccaaacccccccuuuuacccccgcccgcugccccuuuuucgggaaauauucuucuugggccccccccgggaaaaaaaacacuuuuuccccccugggaaccccccccgggaaaaaagggaaaaaaagaaaagcggggagugaggggggggggggcccccaaaaaauuuuuuuugaggggggggggcccu
	(((((..(((.......((((((((((((((((((.(((((.(((...(((((((...)))))))..)))..)))))...(((........))).))))))....))...))))))))))((((((((..(((((((((((((...(((((((((..((((((((...((..((((((((.((((((.....((((((((.....))))))))...........)))))).((((((.......)))))).))))))))......))....)))))).))))))))))).)))))))))).....)))..)))))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig47--.419.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	1.11699	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccucaggcuggg-----ugggggccccaaacccccccuuuuac-ccccgcccg-cugc----cccuuuuu
            ++++++++--+++|||||++++++++++---+++++++++--++|++++++---|++--||||++++++++
            ++++++++--+++-----++++++++++-||+++++++++||++-++++++----++------++++++++
    REV:    gggaguuuuuuuuaaaaaacccccggggg--gggggggag--ugaggggcgaaaagaaaaaaagggaaaaa
	
	gggucuucccaaggacggggcgccuucgagaagccaagcccaucgacacgugcugcaucagcaugcccgggggggcuuucccaauacuagcuggagguuuucaauucggggagggcguuucccucaggcugggugggggccccaaacccccccuuuuacccccgcccgcugccccuuuuucgggaaauauucuucuugggccccccccgggaaaaaaaacacuuuuuccccccugggaaccccccccgggaaaaaagggaaaaaaagaaaagcggggagugaggggggggggggcccccaaaaaauuuuuuuugaggggggggggcccu
	((((((((((.......((((((((((((((((((.(((((.(((...(((((((...)))))))..)))..)))))...(((........))).))))))....))...))))))))))((((((((..(((((((((((((...(((((((((..((((((((...((..((((((((.((((((.....((((((((.....))))))))...........)))))).((((((.......)))))).))))))))......))....)))))).))))))))))).)))))))))).....)))..)))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig47--.419.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	1.11699	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccucaggcuggg-----ugggggccccaaacccccccuuuuac-ccccgcccg-cugc----cccuuuuu
            ++++++++--+++|||||++++++++++---+++++++++--++|++++++---|++--||||++++++++
            ++++++++--+++-----++++++++++-||+++++++++||++-++++++----++------++++++++
    REV:    gggaguuuuuuuuaaaaaacccccggggg--gggggggag--ugaggggcgaaaagaaaaaaagggaaaaa
	
	gggucuucccaaggacggggcgccuucgagaagccaagcccaucgacacgugcugcaucagcaugcccgggggggcuuucccaauacuagcuggagguuuucaauucggggagggcguuucccucaggcugggugggggccccaaacccccccuuuuacccccgcccgcugccccuuuuucgggaaauauucuucuugggccccccccgggaaaaaaaacacuuuuuccccccugggaaccccccccgggaaaaaagggaaaaaaagaaaagcggggagugaggggggggggggcccccaaaaaauuuuuuuugaggggggggggcccu
	(((((..(((.......((((((((((..((((((...(((.(((...(((((((...)))))))..))))))))))))((((((...(((.....)))....))).)))))))))))))((((((((..(((((((((((((...(((((((((..((((((((...((..((((((((.((((((.....((((((((.....))))))))...........)))))).((((((.......)))))).))))))))......))....)))))).))))))))))).)))))))))).....)))..)))))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig47--.436.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	1.676864	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggggccccaaacccccccuuuuac-ccccgcccg-cugc----cccuuuuu
            ++++++++++---+++++++++--++|++++++---|++--||||++++++++
            ++++++++++-||+++++++++||++-++++++----++------++++++++
    REV:    acccccggggg--gggggggag--ugaggggcgaaaagaaaaaaagggaaaaa
	
	gggcgccuucgagaagccaagcccaucgacacgugcugcaucagcaugcccgggggggcuuucccaauacuagcuggagguuuucaauucggggagggcguuucccucaggcugggugggggccccaaacccccccuuuuacccccgcccgcugccccuuuuucgggaaauauucuucuugggccccccccgggaaaaaaaacacuuuuuccccccugggaaccccccccgggaaaaaagggaaaaaaagaaaagcggggagugaggggggggggggcccccaaaaaauuuuuuuugaggggggggggcccucca
	((((....((((...((...))...))))...((((((...)))))))))).((((((((..(((....((((((.(((........)))...(((((.....))))).)))))).((((((((((...(((((((((..((((((((...((..((((((((.((((((.....((((((((.....))))))))...........)))))).((((((.......)))))).))))))))......))....)))))).))))))))))).))))))))))..................)))..)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig47--.444.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	1.676864	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggggccccaaacccccccuuuuac-ccccgcccg-cugc----cccuuuuu
            ++++++++++---+++++++++--++|++++++---|++--||||++++++++
            ++++++++++-||+++++++++||++-++++++----++------++++++++
    REV:    acccccggggg--gggggggag--ugaggggcgaaaagaaaaaaagggaaaaa
	
	ucgagaagccaagcccaucgacacgugcugcaucagcaugcccgggggggcuuucccaauacuagcuggagguuuucaauucggggagggcguuucccucaggcugggugggggccccaaacccccccuuuuacccccgcccgcugccccuuuuucgggaaauauucuucuugggccccccccgggaaaaaaaacacuuuuuccccccugggaaccccccccgggaaaaaagggaaaaaaagaaaagcggggagugaggggggggggggcccccaaaaaauuuuuuuugaggggggggggcccucca
	.(((((((((.(((((.(((...(((((((...)))))))..)))..)))))...(((........))).))))))....))).(((((((.((((((((........((((((((((...(((((((((..((((((((...((..((((((((.((((((.....((((((((.....))))))))...........)))))).((((((.......)))))).))))))))......))....)))))).))))))))))).)))))))))).((((....))))..)))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig47--.466.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	1.676864	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggggccccaaacccccccuuuuac-ccccgcccg-cugc----cccuuuuu
            ++++++++++---+++++++++--++|++++++---|++--||||++++++++
            ++++++++++-||+++++++++||++-++++++----++------++++++++
    REV:    acccccggggg--gggggggag--ugaggggcgaaaagaaaaaaagggaaaaa
	
	acgugcugcaucagcaugcccgggggggcuuucccaauacuagcuggagguuuucaauucggggagggcguuucccucaggcugggugggggccccaaacccccccuuuuacccccgcccgcugccccuuuuucgggaaauauucuucuugggccccccccgggaaaaaaaacacuuuuuccccccugggaaccccccccgggaaaaaagggaaaaaaagaaaagcggggagugaggggggggggggcccccaaaaaauuuuuuuugaggggggggggcccucca
	.(((((((...)))))))....((((((((..(((....((((((.(((........)))...(((((.....))))).)))))).((((((((((...(((((((((..((((((((...((..((((((((.((((((.....((((((((.....))))))))...........)))))).((((((.......)))))).))))))))......))....)))))).))))))))))).))))))))))..................)))..)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig47--.473.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	1.676864	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggggccccaaacccccccuuuuac-ccccgcccg-cugc----cccuuuuu
            ++++++++++---+++++++++--++|++++++---|++--||||++++++++
            ++++++++++-||+++++++++||++-++++++----++------++++++++
    REV:    acccccggggg--gggggggag--ugaggggcgaaaagaaaaaaagggaaaaa
	
	gcaucagcaugcccgggggggcuuucccaauacuagcuggagguuuucaauucggggagggcguuucccucaggcugggugggggccccaaacccccccuuuuacccccgcccgcugccccuuuuucgggaaauauucuucuugggccccccccgggaaaaaaaacacuuuuuccccccugggaaccccccccgggaaaaaagggaaaaaaagaaaagcggggagugaggggggggggggcccccaaaaaauuuuuuuugaggggggggggcccucca
	((((....))))...((((((((..(((....((((((.(((........)))...(((((.....))))).)))))).((((((((((...(((((((((..((((((((...((..((((((((.((((((.....((((((((.....))))))))...........)))))).((((((.......)))))).))))))))......))....)))))).))))))))))).))))))))))..................)))..)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig47--.488.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	1.676864	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggggccccaaacccccccuuuuac-ccccgcccg-cugc----cccuuuuu
            ++++++++++---+++++++++--++|++++++---|++--||||++++++++
            ++++++++++-||+++++++++||++-++++++----++------++++++++
    REV:    acccccggggg--gggggggag--ugaggggcgaaaagaaaaaaagggaaaaa
	
	ggggggcuuucccaauacuagcuggagguuuucaauucggggagggcguuucccucaggcugggugggggccccaaacccccccuuuuacccccgcccgcugccccuuuuucgggaaauauucuucuugggccccccccgggaaaaaaaacacuuuuuccccccugggaaccccccccgggaaaaaagggaaaaaaagaaaagcggggagugaggggggggggggcccccaaaaaauuuuuuuugaggggggggggcccucca
	((((((((..(((....((((((.(((........)))...(((((.....))))).)))))).((((((((((...(((((((((..((((((((...((..((((((((.((((((.....((((((((.....))))))))...........)))))).((((((.......)))))).))))))))......))....)))))).))))))))))).))))))))))..................)))..)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig47--.498.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	1.676864	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggggccccaaacccccccuuuuac-ccccgcccg-cugc----cccuuuuu
            ++++++++++---+++++++++--++|++++++---|++--||||++++++++
            ++++++++++-||+++++++++||++-++++++----++------++++++++
    REV:    acccccggggg--gggggggag--ugaggggcgaaaagaaaaaaagggaaaaa
	
	cccaauacuagcuggagguuuucaauucggggagggcguuucccucaggcugggugggggccccaaacccccccuuuuacccccgcccgcugccccuuuuucgggaaauauucuucuugggccccccccgggaaaaaaaacacuuuuuccccccugggaaccccccccgggaaaaaagggaaaaaaagaaaagcggggagugaggggggggggggcccccaaaaaauuuuuuuugaggggggggggcccucca
	.(((........)))...............(((((((.((((((((........((((((((((...(((((((((..((((((((...((..((((((((.((((((.....((((((((.....))))))))...........)))))).((((((.......)))))).))))))))......))....)))))).))))))))))).)))))))))).((((....))))..)))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig47--.508.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	1.676864	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggggccccaaacccccccuuuuac-ccccgcccg-cugc----cccuuuuu
            ++++++++++---+++++++++--++|++++++---|++--||||++++++++
            ++++++++++-||+++++++++||++-++++++----++------++++++++
    REV:    acccccggggg--gggggggag--ugaggggcgaaaagaaaaaaagggaaaaa
	
	gcuggagguuuucaauucggggagggcguuucccucaggcugggugggggccccaaacccccccuuuuacccccgcccgcugccccuuuuucgggaaauauucuucuugggccccccccgggaaaaaaaacacuuuuuccccccugggaaccccccccgggaaaaaagggaaaaaaagaaaagcggggagugaggggggggggggcccccaaaaaauuuuuuuugaggggggggggcccucca
	.(((((.........)))))(((((((.((((((((........((((((((((...(((((((((..((((((((...((..((((((((.((((((.....((((((((.....))))))))...........)))))).((((((.......)))))).))))))))......))....)))))).))))))))))).)))))))))).((((....))))..)))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig47--.509.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	1.676864	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggggccccaaacccccccuuuuac-ccccgcccg-cugc----cccuuuuu
            ++++++++++---+++++++++--++|++++++---|++--||||++++++++
            ++++++++++-||+++++++++||++-++++++----++------++++++++
    REV:    acccccggggg--gggggggag--ugaggggcgaaaagaaaaaaagggaaaaa
	
	cuggagguuuucaauucggggagggcguuucccucaggcugggugggggccccaaacccccccuuuuacccccgcccgcugccccuuuuucgggaaauauucuucuugggccccccccgggaaaaaaaacacuuuuuccccccugggaaccccccccgggaaaaaagggaaaaaaagaaaagcggggagugaggggggggggggcccccaaaaaauuuuuuuugaggggggggggcccuccaaacuaacccccau
	.(((.((((..........(((((((.((((((((........((((((((((...(((((((((..((((((((...((..((((((((.((((((.....((((((((.....))))))))...........)))))).((((((.......)))))).))))))))......))....)))))).))))))))))).)))))))))).((((....))))..)))))))).))))))).....)))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig47--.513.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	1.676864	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggggccccaaacccccccuuuuac-ccccgcccg-cugc----cccuuuuu
            ++++++++++---+++++++++--++|++++++---|++--||||++++++++
            ++++++++++-||+++++++++||++-++++++----++------++++++++
    REV:    acccccggggg--gggggggag--ugaggggcgaaaagaaaaaaagggaaaaa
	
	agguuuucaauucggggagggcguuucccucaggcugggugggggccccaaacccccccuuuuacccccgcccgcugccccuuuuucgggaaauauucuucuugggccccccccgggaaaaaaaacacuuuuuccccccugggaaccccccccgggaaaaaagggaaaaaaagaaaagcggggagugaggggggggggggcccccaaaaaauuuuuuuugaggggggggggcccuccaaacuaaccc
	.((((..........(((((((.((((((((........((((((((((...(((((((((..((((((((...((..((((((((.((((((.....((((((((.....))))))))...........)))))).((((((.......)))))).))))))))......))....)))))).))))))))))).)))))))))).((((....))))..)))))))).))))))).....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig47--.528.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	1.676864	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggggccccaaacccccccuuuuac-ccccgcccg-cugc----cccuuuuu
            ++++++++++---+++++++++--++|++++++---|++--||||++++++++
            ++++++++++-||+++++++++||++-++++++----++------++++++++
    REV:    acccccggggg--gggggggag--ugaggggcgaaaagaaaaaaagggaaaaa
	
	ggagggcguuucccucaggcugggugggggccccaaacccccccuuuuacccccgcccgcugccccuuuuucgggaaauauucuucuugggccccccccgggaaaaaaaacacuuuuuccccccugggaaccccccccgggaaaaaagggaaaaaaagaaaagcggggagugaggggggggggggcccccaaaaaauuuuuuuugaggggggggggcccucca
	(((((((.((((((((........((((((((((...(((((((((..((((((((...((..((((((((.((((((.....((((((((.....))))))))...........)))))).((((((.......)))))).))))))))......))....)))))).))))))))))).)))))))))).((((....))))..)))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig47--.538.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	1.11699	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccucaggcuggg-----ugggggccccaaacccccccuuuuac-ccccgcccg-cugc----cccuuuuu
            ++++++++--+++|||||++++++++++---+++++++++--++|++++++---|++--||||++++++++
            ++++++++--+++-----++++++++++-||+++++++++||++-++++++----++------++++++++
    REV:    gggaguuuuuuuuaaaaaacccccggggg--gggggggag--ugaggggcgaaaagaaaaaaagggaaaaa
	
	ucccucaggcugggugggggccccaaacccccccuuuuacccccgcccgcugccccuuuuucgggaaauauucuucuugggccccccccgggaaaaaaaacacuuuuuccccccugggaaccccccccgggaaaaaagggaaaaaaagaaaagcggggagugaggggggggggggcccccaaaaaauuuuuuuugaggggggggggcccuccaaacuaaccccca
	.((((((((..(((((((((((((...(((((((((..((((((((...((..((((((((.((((((.....((((((((.....))))))))...........)))))).((((((.......)))))).))))))))......))....)))))).))))))))))).)))))))))).....)))..)))))))).(((((..............))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig47--.544.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	1.63147966666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccccuuuuac-ccccgcccg-cugc----cccuuuuu
            +++++++++++++|++++++---|++--||||++++++++
            +++++++++++++-++++++----++------++++++++
    REV:    gggggggggagugaggggcgaaaagaaaaaaagggaaaaa
	
	aggcugggugggggccccaaacccccccuuuuacccccgcccgcugccccuuuuucgggaaauauucuucuugggccccccccgggaaaaaaaacacuuuuuccccccugggaaccccccccgggaaaaaagggaaaaaaagaaaagcggggagugaggggggggggggcccccaaaaaauuuuuuuugaggggggggggcccuccaaacuaaccccca
	.((..(((((((((((((...(((((((((((((((((((...((..((((((((.((((((.....((((((((.....))))))))...........)))))).((((((.......)))))).))))))))......))....)))))).)))))))))))))...(((((..((((....))))..))))).))))))))).......)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig47--.547.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	1.63147966666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccccuuuuac-ccccgcccg-cugc----cccuuuuu
            +++++++++++++|++++++---|++--||||++++++++
            +++++++++++++-++++++----++------++++++++
    REV:    gggggggggagugaggggcgaaaagaaaaaaagggaaaaa
	
	cugggugggggccccaaacccccccuuuuacccccgcccgcugccccuuuuucgggaaauauucuucuugggccccccccgggaaaaaaaacacuuuuuccccccugggaaccccccccgggaaaaaagggaaaaaaagaaaagcggggagugaggggggggggggcccccaaaaaauuuuuuuugaggggggggggcccuccaaacuaacccccau
	.((((((((((((((...(((((((((((((((((((...((..((((((((.((((((.....((((((((.....))))))))...........)))))).((((((.......)))))).))))))))......))....)))))).)))))))))))))...(((((..((((....))))..))))).))))))).)))........)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig47--.551.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	1.676864	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggggccccaaacccccccuuuuac-ccccgcccg-cugc----cccuuuuu
            ++++++++++---+++++++++--++|++++++---|++--||||++++++++
            ++++++++++-||+++++++++||++-++++++----++------++++++++
    REV:    acccccggggg--gggggggag--ugaggggcgaaaagaaaaaaagggaaaaa
	
	gugggggccccaaacccccccuuuuacccccgcccgcugccccuuuuucgggaaauauucuucuugggccccccccgggaaaaaaaacacuuuuuccccccugggaaccccccccgggaaaaaagggaaaaaaagaaaagcggggagugaggggggggggggcccccaaaaaauuuuuuuugaggggggggggcccuccaaacuaacccccauaucaac
	.((((((((((...(((((((((..((((((((...((..((((((((.((((((.....((((((((.....))))))))...........)))))).((((((.......)))))).))))))))......))....)))))).))))))))))).))))))))))...........((((.(((((..((.........))..)))))...)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig47--.553.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	1.63147966666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccccuuuuac-ccccgcccg-cugc----cccuuuuu
            +++++++++++++|++++++---|++--||||++++++++
            +++++++++++++-++++++----++------++++++++
    REV:    gggggggggagugaggggcgaaaagaaaaaaagggaaaaa
	
	gggggccccaaacccccccuuuuacccccgcccgcugccccuuuuucgggaaauauucuucuugggccccccccgggaaaaaaaacacuuuuuccccccugggaaccccccccgggaaaaaagggaaaaaaagaaaagcggggagugaggggggggggggcccccaaaaaauuuuuuuugaggggggggggcccucca
	(((((((((...(((((((((((((((((((...((..((((((((.((((((.....((((((((.....))))))))...........)))))).((((((.......)))))).))))))))......))....)))))).)))))))))))))...(((((..((((....))))..))))).))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig47--.553.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	1.63147966666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccccuuuuac-ccccgcccg-cugc----cccuuuuu
            +++++++++++++|++++++---|++--||||++++++++
            +++++++++++++-++++++----++------++++++++
    REV:    gggggggggagugaggggcgaaaagaaaaaaagggaaaaa
	
	gggggccccaaacccccccuuuuacccccgcccgcugccccuuuuucgggaaauauucuucuugggccccccccgggaaaaaaaacacuuuuuccccccugggaaccccccccgggaaaaaagggaaaaaaagaaaagcggggagugaggggggggggggcccccaaaaaauuuuuuuugaggggggggggcccucca
	(((((((((...(((((((((((((((((((...((..((((((((.((((((.....((((((((.....))))))))...........)))))).((((((.......)))))).))))))))......))....)))))).)))))))))))))...(((((..((((....))))..))))).)))))))))..

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig47--.564.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	1.63147966666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccccuuuuac-ccccgcccg-cugc----cccuuuuu
            +++++++++++++|++++++---|++--||||++++++++
            +++++++++++++-++++++----++------++++++++
    REV:    gggggggggagugaggggcgaaaagaaaaaaagggaaaaa
	
	acccccccuuuuacccccgcccgcugccccuuuuucgggaaauauucuucuugggccccccccgggaaaaaaaacacuuuuuccccccugggaaccccccccgggaaaaaagggaaaaaaagaaaagcggggagugaggggggggggggcccccaaaaaauuuuuuuugaggggggggggcccu
	.(((((((((((((((((((...((..((((((((.((((((.....((((((((.....))))))))...........)))))).((((((.......)))))).))))))))......))....)))))).)))))))))))))((((((((......((((....))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig47--.691.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	-1.491154	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggagugaggggggggggggcccccaaaaaauuuu
            ++++-++---++---+++++++++++------++++
            ++++|++-||++---+++++++++++---|||++++
    REV:    cccc-caa--ucaaaccucccgggggggg---ggag
	
	cggggagugaggggggggggggcccccaaaaaauuuuuuuugaggggggggggcccuccaaacuaaccccca
	.((((.((...((...(((((((((((......((((....))))...)))))))))))...)).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig62--.1121.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.23	MeanVal:	3.25311933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccucuuaaggggggguguaauuuaaaaaauuuucugg
            ++++++++++--+++-+++++------++++++----++++
            ++++++++++--+++-+++++||||||++++++---|++++
    REV:    ggggggggaaggcccgcccau------uuuuuuucu-ggcc
	
	acccccugucccugggucguuugggggggggggggaauaaccccccucuuaaggggggguguaauuuaaaaaauuuucugggggccggucuuuuuuuuacccgcccggaagggggggggaaaaaaagggguuuuuuuccccccaaaaaaaaagggggggggaaaaaacacacc
	.((((((.(((((.((....)).))))).)))))).....((((((((((..(((.(((((......((((((....((((...))))...))))))))))).)))..))))))))))........((.((((((((((((((...........))))))))))))))...))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig643--.1163.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	1.57321033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaggggccccccaaaac-cuuuuuuuuauuuuugguggacccccccu
            +++|++++--++++--++++++|++--++----+++++++-++-++++++++
            +++-++++||++++-|++++++-++--++||||+++++++|++|++++++++
    REV:    gggugguu--ugggu-guuuugugggcaa----aaaaacc-cc-gggggggg
	
	acccccaggggccccccaaaaccuuuuuuuuauuuuugguggacccccccuccccuuggggggggccccaaaaaaacggguguuuuguggguuuggugggg
	.(((((((..((((..((((((((..((....(((((((.((.((((((((......)))))))))))))))))))..)).)))))).)))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig643--.1169.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.421469999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accuuuuuuuuauuuuugguggacccccccu
            ++++-++-----+++++++-++-++++++++
            ++++-++|||||+++++++|++|++++++++
    REV:    ugggcaa-----aaaaacc-cc-gggggggg
	
	aggggccccccaaaaccuuuuuuuuauuuuugguggacccccccuccccuuggggggggccccaaaaaaacgggug
	.(((....)))...((((.((.....(((((((.((.((((((((......))))))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig643--.1178.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.45	MeanVal:	2.616536	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caaaac-cuuuuuuuuauuuuugguggacccccccu
            ++++++|++--++----+++++++-++-++++++++
            ++++++-++--++||||+++++++|++|++++++++
    REV:    guuuugugggcaa----aaaaacc-cc-gggggggg
	
	ccaaaaccuuuuuuuuauuuuugguggacccccccuccccuuggggggggccccaaaaaaacggguguuuugu
	.((((((((..((....(((((((.((.((((((((......)))))))))))))))))))..)).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig643--.1182.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.421469999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accuuuuuuuuauuuuugguggacccccccu
            ++++-++-----+++++++-++-++++++++
            ++++-++|||||+++++++|++|++++++++
    REV:    ugggcaa-----aaaaacc-cc-gggggggg
	
	aaccuuuuuuuuauuuuugguggacccccccuccccuuggggggggccccaaaaaaacgggug
	.((((.((.....(((((((.((.((((((((......))))))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig825--.758.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.88	MeanVal:	1.93779133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaaaccugguucccgcccuuuuuuucucuccc
            ++++++++++++----+++++++-+++++++++++++
            ++++++++++++||||+++++++|+++++++++++++
    REV:    ucuuuuuuuggg----gggcggg-gggaaagagaggg
	
	accccuggccccgcuauaccggaaaaaaaccugguucccgcccuuuuuuucucucccuuuggggagagaaaggggggcgggggguuuuuuucucucaacaaaacgccccacccccgguaaggggagagagaauucucccccacuuuuugucggggaggagggagggggggcgucuccccccccccaccacccaggggcggggcgggcgcgggg
	.((((..((((((((.....((((((((((((....(((((((.(((((((((((((....))))))))))))))))))))))))))))))))..........((((((..(((((..((((((((((....))))))))......))..))))).((.(((.(((((((.....)))))))))).)).....)))))).)))))).))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig825--.758.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.97	MeanVal:	2.02098349999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaaaccugguucccgcccuuuuuuucucuccc
            ++++++++++++----++++++++--++-++++++++
            ++++++++++++||||++++++++--++|++++++++
    REV:    ucuuuuuuuggg----gggcggggggaa-agagaggg
	
	accccuggccccgcuauaccggaaaaaaaccugguucccgcccuuuuuuucucucccuuuggggagagaaaggggggcgggggguuuuuuucucucaacaaaacgccccacccccgguaaggggagagagaauucucccccacuuuuugucggggaggagggagggggggcgucuccccccccccaccacccaggggcggggcgggcgcgggg
	.((((..((((((((.....((((((((((((....((((((((..((.((((((((....))))))))))..))))))))))))))))))))..........((((((..(((((..((((((((((....))))))))......))..))))).((.(((.(((((((.....)))))))))).)).....)))))).)))))).))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig825--.765.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.88	MeanVal:	1.93779133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaaaccugguucccgcccuuuuuuucucuccc
            ++++++++++++----+++++++-+++++++++++++
            ++++++++++++||||+++++++|+++++++++++++
    REV:    ucuuuuuuuggg----gggcggg-gggaaagagaggg
	
	gccccgcuauaccggaaaaaaaccugguucccgcccuuuuuuucucucccuuuggggagagaaaggggggcgggggguuuuuuucucucaacaaaacgccccacccccgguaaggggagagagaauucucccccacuuuuugucggggaggagggagggggggcgucuccccccccccaccacccaggggcggggcgggcgcgggg
	.((((((......((((((((((((....(((((((.(((((((((((((....))))))))))))))))))))))))))))))))..........((((((.((((......((((((((....))))))))............(((.((.(((.(((((((.....)))))))))).)).))).)))).))))))...))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig825--.765.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.88	MeanVal:	1.93779133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaaaccugguucccgcccuuuuuuucucuccc
            ++++++++++++----+++++++-+++++++++++++
            ++++++++++++||||+++++++|+++++++++++++
    REV:    ucuuuuuuuggg----gggcggg-gggaaagagaggg
	
	gccccgcuauaccggaaaaaaaccugguucccgcccuuuuuuucucucccuuuggggagagaaaggggggcgggggguuuuuuucucucaacaaaacgccccacccccgguaaggggagagagaauucucccccacuuuuugucggggaggagggagggggggcgucuccccccccccaccacccaggggcggggcgggcgcgggg
	.((((((......((((((((((((....(((((((.(((((((((((((....))))))))))))))))))))))))))))))))..........((((((.((((......((((.(((......)))))))...........(((.((.(((.(((((((.....)))))))))).)).))).)))).))))))...))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig825--.765.2	is_not_MIRNA
	VAL:	1.97	MeanVal:	2.02098349999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaaaccugguucccgcccuuuuuuucucuccc
            ++++++++++++----++++++++--++-++++++++
            ++++++++++++||||++++++++--++|++++++++
    REV:    ucuuuuuuuggg----gggcggggggaa-agagaggg
	
	gccccgcuauaccggaaaaaaaccugguucccgcccuuuuuuucucucccuuuggggagagaaaggggggcgggggguuuuuuucucucaacaaaacgccccacccccgguaaggggagagagaauucucccccacuuuuugucggggaggagggagggggggcgucuccccccccccaccacccaggggcggggcgggcgcgggg
	.((((((......((((((((((((....((((((((..((.((((((((....))))))))))..))))))))))))))))))))..........((((((.((((......((((((((....))))))))............(((.((.(((.(((((((.....)))))))))).)).))).)))).))))))...))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig825--.775.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.86	MeanVal:	0.923125499999997	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaaaaaccugguucccgcccuuuuuuucucuccc
            +++++++++++----+++++++-+++++++++++++
            +++++++++++||||+++++++|+++++++++++++
    REV:    cuuuuuuuggg----gggcggg-gggaaagagaggg
	
	accggaaaaaaaccugguucccgcccuuuuuuucucucccuuuggggagagaaaggggggcgggggguuuuuuucucucaacaaaacgccccacccccgguaaggggagagagaauucucccccacuuuuugucggggaggagggagggggggcgucuccccccccccaccacccaggggcggggcgggcgcggg
	.((((((((((((((....(((((((.(((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))))))...........((((((.((((......((((((((....))))))))............(((.((.(((.(((((((.....)))))))))).)).))).)))).))))))....))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig825--.775.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.86	MeanVal:	0.923125499999997	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaaaaaccugguucccgcccuuuuuuucucuccc
            +++++++++++----+++++++-+++++++++++++
            +++++++++++||||+++++++|+++++++++++++
    REV:    cuuuuuuuggg----gggcggg-gggaaagagaggg
	
	accggaaaaaaaccugguucccgcccuuuuuuucucucccuuuggggagagaaaggggggcgggggguuuuuuucucucaacaaaacgccccacccccgguaaggggagagagaauucucccccacuuuuugucggggaggagggagggggggcgucuccccccccccaccacccaggggcggggcgggcgcggg
	.((((((((((((((....(((((((.(((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))))))...........((((((.((((......((((.(((......)))))))...........(((.((.(((.(((((((.....)))))))))).)).))).)))).))))))....))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig825--.775.2	is_not_MIRNA
	VAL:	1.95	MeanVal:	0.964111499999997	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaaaaaccugguucccgcccuuuuuuucucuccc
            +++++++++++----++++++++--++-++++++++
            +++++++++++||||++++++++--++|++++++++
    REV:    cuuuuuuuggg----gggcggggggaa-agagaggg
	
	accggaaaaaaaccugguucccgcccuuuuuuucucucccuuuggggagagaaaggggggcgggggguuuuuuucucucaacaaaacgccccacccccgguaaggggagagagaauucucccccacuuuuugucggggaggagggagggggggcgucuccccccccccaccacccaggggcggggcgggcgcggg
	.((((((((((((((....((((((((..((.((((((((....))))))))))..)))))))))))))))))))...........((((((.((((......((((((((....))))))))............(((.((.(((.(((((((.....)))))))))).)).))).)))).))))))....))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig912--.1009.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	2.2468	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccuaaaaauaaaaagagggggggaaaaaaaccccc
            ++++++-------------+++++++++++++++++++
            ++++++-||||||||||||+++++++++++++++++++
    REV:    ggggggc------------cccccccuuuuuuuggggg
	
	acccccuaaaaauaaaaagagggggggaaaaaaacccccagagggaggggggggguuuuuuuccccccccgggggga
	.((((((.............(((((((((((((((((((...........))))))))))))))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig912--.872.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.22	MeanVal:	1.87997333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augugaaacaaaggccaccaaaaggcccggaaccc
            +++-+++--+++++++-++++-++++++++--+++
            +++|+++||+++++++|++++-++++++++-|+++
    REV:    uac-cuu--uuuuugg-gguucuuugggccg-ggg
	
	cuugcugaucccccggcaaaaaaugugaaacaaaggccaccaaaaggcccggaacccgaaaaaggggccggguuucuugggguuuuuuuccaua
	.((((((......))))))...(((.(((..(((((((.((((.((((((((..(((......))).)))))))).))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig912--.879.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.22	MeanVal:	1.87997333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augugaaacaaaggccaccaaaaggcccggaaccc
            +++-+++--+++++++-++++-++++++++--+++
            +++|+++||+++++++|++++-++++++++-|+++
    REV:    uac-cuu--uuuuugg-gguucuuugggccg-ggg
	
	aucccccggcaaaaaaugugaaacaaaggccaccaaaaggcccggaacccgaaaaaggggccggguuucuugggguuuuuuuccauaagcccccccccccccccugaaaaaagaaauaaaaaaaaucaacacccccuaaaaauaaaaagagggggggaaaaaaacccccagagggaggggggggguuuuuuuccccccccgggggga
	.((((((((......(((.(((..(((((((.((((.((((((((..(((......))).)))))))).)))))))))))))))))((((((((((((.(((.(((.........................((((((............))))))((........)).))).))).))))))))))))..........)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig912--.885.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	1.28033066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaaaaaaugugaaacaaaggccaccaaaaggcccggaaccc
            +++-----+++-+++--+++++++-++++-++++++++--+++
            +++--|||+++|+++||+++++++|++++-++++++++-|+++
    REV:    ccgaa---uac-cuu--uuuuugg-gguucuuugggccg-ggg
	
	cggcaaaaaaugugaaacaaaggccaccaaaaggcccggaacccgaaaaaggggccggguuucuugggguuuuuuuccauaagccc
	.(((.....(((.(((..(((((((.((((.((((((((..(((......))).)))))))).)))))))))))))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig912--.893.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.22	MeanVal:	1.87997333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    augugaaacaaaggccaccaaaaggcccggaaccc
            +++-+++--+++++++-++++-++++++++--+++
            +++|+++||+++++++|++++-++++++++-|+++
    REV:    uac-cuu--uuuuugg-gguucuuugggccg-ggg
	
	aaugugaaacaaaggccaccaaaaggcccggaacccgaaaaaggggccggguuucuugggguuuuuuuccaua
	.(((.(((..(((((((.((((.((((((((..(((......))).)))))))).))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-Contig912--.898.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.14	MeanVal:	1.023701	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaacaaaggccaccaaaaggcccggaaccc
            +++--+++++++-++++-++++++++--+++
            +++||+++++++|++++-++++++++-|+++
    REV:    cuu--uuuuugg-gguucuuugggccg-ggg
	
	gaaacaaaggccaccaaaaggcccggaacccgaaaaaggggccggguuucuugggguuuuuuucc
	(((..(((((((.((((.((((((((..(((......))).)))))))).)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-012-C09-15DEC2006-075--.373.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuc--------ccaucuguugguuuggugggggug
            ++++||||||||++++++----+++++++++--+++
            ++++--------++++++-|||+++++++++--+++
    REV:    ggggcuuucucugguagaa---cgaacuaccuacac
	
	guggcggcggaggagguugggcauaugcuugaucauuguuccguggccaaccucccaucuguugguuuggugggggugcucaaaaucacauccaucaagcaagauggucucuuucggggg
	.((((.((((((..(((..(((....)))..)))....)))))).)))).((((((((((....(((((((((..(((........)))..))))))))).))))))........)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-012-C09-15DEC2006-075--.373.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuc--------ccaucuguugguuuggugggggug
            ++++||||||||++++++----+++++++++--+++
            ++++--------++++++-|||+++++++++--+++
    REV:    ggggcuuucucugguagaa---cgaacuaccuacac
	
	guggcggcggaggagguugggcauaugcuugaucauuguuccguggccaaccucccaucuguugguuuggugggggugcucaaaaucacauccaucaagcaagauggucucuuucggggg
	.((((.(((((((((((..(((....)))..))).)).)))))).)))).((((((((((....(((((((((..(((........)))..))))))))).))))))........)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-026-F03-08FEB2007-021--.444.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.36	MeanVal:	3.333286	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuggccaa---gauuagcaagguccugguuu---ugaucaguuacca
            +++++-++|||+++++++---+++--++---|||+++++++++++++
            +++++-++---+++++++---+++-|++------+++++++++++++
    REV:    agcuguuuuaauuagucgacauagu-ccuuucuuguuagucgauggu
	
	auuggccaagauuagcaagguccugguuuugaucaguuaccauggcauccgaaucugcagcuucuacaggaagauggcuaucaggcauaucuuguucagcaccauucugaacuggaacaucgccaucaggcauaucuuguucugcaccauucucaaucgguggugcaguggauguguaagccauaugcugcugguacugguagcugauuguucuuuccugauacagcugauuaauuuugucgac
	.(((((.(((((((((...(((..((...(((((((((((((.((...))..(((.(((((.((.....))..((((((....(((...(((.((((((.......)))))).))).....))).....((((((((....((((((((((.......)))))))))).)))))))).))))))..))))).)))..)))))))))))))......)).)))...)))))))...)).))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-058-A05-09FEB2007-047--.377.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	1.07373066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauauccaggagguggauaacccugcugcggg
            ++++++++--++++++----++++-+++++-++
            ++++++++--++++++---|++++|+++++-++
    REV:    ccuaugggauuucuacgca-uggg-cggcggcc
	
	gcgcauaaggcggaggaggagcuggauaaccuugcugagguggauauccaggagguggauaacccugcugcggguaucccggcggcggguacgcaucuuuaggguauccuuccggcg
	.(((.....)))........((((((..(((((...)))))((((((((..((((((....((((.(((((.((....)).)))))))))...))))))..)))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-058-A05-09FEB2007-047--.396.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	1.07373066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauauccaggagguggauaacccugcugcggg
            ++++++++--++++++----++++-+++++-++
            ++++++++--++++++---|++++|+++++-++
    REV:    ccuaugggauuucuacgca-uggg-cggcggcc
	
	agcuggauaaccuugcugagguggauauccaggagguggauaacccugcugcggguaucccggcggcggguacgcaucuuuaggguauccuuccggcg
	.((((((..(((((...)))))((((((((..((((((....((((.(((((.((....)).)))))))))...))))))..)))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-058-A05-09FEB2007-047--.400.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	2.81588	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauaaccuugcugagguggauauccaggagguggauaacccugcugcggg
            ++-++-++--++++-++-++++++++--++++++----++++-+++++-++
            ++-++-++||++++|++-++++++++--++++++---|++++|+++++-++
    REV:    ccaauagg--cggc-cuuccuaugggauuucuacgca-uggg-cggcggcc
	
	ggauaaccuugcugagguggauauccaggagguggauaacccugcugcggguaucccggcggcggguacgcaucuuuaggguauccuuccggcggauaacc
	((.((.((..((((.((.((((((((..((((((....((((.(((((.((....)).)))))))))...))))))..)))))))).)))))))).)).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-058-A05-09FEB2007-047--.407.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	2.18824	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugcugagguggauauccaggagguggauaacccugcugcggg
            ++++++-++-++++++++--++++++----++++-+++++-++
            ++++++|++-++++++++--++++++---|++++|+++++-++
    REV:    ggcggc-cuuccuaugggauuucuacgca-uggg-cggcggcc
	
	cuugcugagguggauauccaggagguggauaacccugcugcggguaucccggcggcggguacgcaucuuuaggguauccuuccggcgga
	.((((((.((.((((((((..((((((....((((.(((((.((....)).)))))))))...))))))..)))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-058-A05-09FEB2007-047--.410.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	2.51804	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugagguggauauccaggagguggauaacccugcugcggg
            ++++-++-++++++++--++++++----++++-+++++-++
            ++++|++-++++++++--++++++---|++++|+++++-++
    REV:    cggc-cuuccuaugggauuucuacgca-uggg-cggcggcc
	
	gcugagguggauauccaggagguggauaacccugcugcggguaucccggcggcggguacgcaucuuuaggguauccuuccggcg
	((((.((.((((((((..((((((....((((.(((((.((....)).)))))))))...))))))..)))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-058-A05-09FEB2007-047--.414.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	3.030868	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggu-ggauauccaggagguggauaacccugcugcggg
            ++-|++++++++--++++++----++++-+++++-++
            ++--++++++++--++++++---|++++|+++++-++
    REV:    ccuuccuaugggauuucuacgca-uggg-cggcggcc
	
	agguggauauccaggagguggauaacccugcugcggguaucccggcggcggguacgcaucuuuaggguauccuuccg
	.((.((((((((..((((((....((((.(((((.((....)).)))))))))...))))))..))))))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-058-A05-09FEB2007-047--.418.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	1.07373066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauauccaggagguggauaacccugcugcggg
            ++++++++--++++++----++++-+++++-++
            ++++++++--++++++---|++++|+++++-++
    REV:    ccuaugggauuucuacgca-uggg-cggcggcc
	
	ggauauccaggagguggauaacccugcugcggguaucccggcggcggguacgcaucuuuaggguauccuuccggcggau
	((((((((..((((((....((((.(((((.((....)).)))))))))...))))))..)))))))).(((...))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-058-A05-09FEB2007-047--.418.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	1.07373066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauauccaggagguggauaacccugcugcggg
            ++++++++--++++++----++++-+++++-++
            ++++++++--++++++---|++++|+++++-++
    REV:    ccuaugggauuucuacgca-uggg-cggcggcc
	
	ggauauccaggagguggauaacccugcugcggguaucccggcggcggguacgcaucuuuaggguauccuuccggcggau
	((((((((..((((((....((((.(((((.((....)).)))))))))...))))))..))))))))...........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-084-B07-15FEB2007-061--.290.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	1.8825955	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuggcagccagugaaguucucagggaac-uugcaggagccaa-acu
            ++++++++-++++-+++-------++++|++++++++++---|+++
            ++++++++-++++-+++|||||||++++-++++++++++----+++
    REV:    gaccguuguucaccucg-------uuugaaacguucucguauguga
	
	uuuugcuuggcaagauccuggcagccagugaaguucucagggaacuugcaggagccaaacuggacaguguaugcucuugcaaaguuugcuccacuuguugccagccucuucuggucauucaauuccuuguugacuuugcucuucucaagguagucaucaaugacaccagcguuggccgaggaggaaguagaaacaguugcaguggcaaac
	.((((((..((((....((((((((.((((.(((.......((((((((((((((...(((....)))....)))))))))).))))))).)))).))))))))(((((((.(((((.(((((.....)))))....(((........(((.((((....))))))))))..))))))))))))............))))...)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-084-B07-15FEB2007-061--.290.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	1.8825955	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuggcagccagugaaguucucagggaac-uugcaggagccaa-acu
            ++++++++-++++-+++-------++++|++++++++++---|+++
            ++++++++-++++-+++|||||||++++-++++++++++----+++
    REV:    gaccguuguucaccucg-------uuugaaacguucucguauguga
	
	uuuugcuuggcaagauccuggcagccagugaaguucucagggaacuugcaggagccaaacuggacaguguaugcucuugcaaaguuugcuccacuuguugccagccucuucuggucauucaauuccuuguugacuuugcucuucucaagguagucaucaaugacaccagcguuggccgaggaggaaguagaaacaguugcaguggcaaac
	.((((((..((((....((((((((.((((.(((.......((((((((((((((...(((....)))....)))))))))).))))))).)))).))))))))(((((((.(((((.(((((.....)))))...............(((.((((....))))))).....))))))))))))............))))...)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-087-H05-15FEB2007-033--.589.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.004058	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcagugauucugau--ugcccau-caguugggu---ccguaggggcggua
            +++-++++++++++-||++++---|++++++++-|||+++-+++++-++++
            +++-++++++++++---++++----++++++++----+++|+++++|++++
    REV:    ccgauauuaggacuuucacgguuccgucgacucuaacggc-uccuc-cuau
	
	ggcagugauucugauugcccaucaguuggguccguaggggcgguaucuuguugcuucuuuuuauccuccucggcaaucucagcugccuuggcacuuucaggauuauagcc
	(((.((((((((((.((((...((((((((.(((.(((((.((((................))))))))))))....))))))))....))))...)))))))))).)))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-087-H05-15FEB2007-033--.592.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.284517	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugauucugau--ugcccau-caguugggu---ccguaggggcggua
            ++++++++++-||++++---|++++++++-|||+++-+++++-++++
            ++++++++++---++++----++++++++----+++|+++++|++++
    REV:    uauuaggacuuucacgguuccgucgacucuaacggc-uccuc-cuau
	
	agugauucugauugcccaucaguuggguccguaggggcgguaucuuguugcuucuuuuuauccuccucggcaaucucagcugccuuggcacuuucaggauuaua
	.((((((((((.((((...((((((((.(((.(((((.((((................))))))))))))....))))))))....))))...)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-102-F08-13FEB2007-054--.528.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.07	MeanVal:	-0.3361725	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuuuucagcuggcuucu--ucucugccuuugg-cg
            +++++++++++--++++++||+++++++++++++|++
            +++++++++++--++++++--+++++++++++++-++
    REV:    aggggagguugguugaggguuagggauggagacuagu
	
	uccucugcgggcuucuuuucagcuggcuucuucucugccuuuggcgccaucuugaucagagguagggauugggaguugguuggaggggauuuuagguguugcuucaacaagagg
	.(((((......(((((((((((..(((((((((((((((((((((......)).)))))))))))))..))))))..))))))))))).......(((((...))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-102-F08-13FEB2007-054--.539.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.07	MeanVal:	-0.3361725	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuuuucagcuggcuucu--ucucugccuuugg-cg
            +++++++++++--++++++||+++++++++++++|++
            +++++++++++--++++++--+++++++++++++-++
    REV:    aggggagguugguugaggguuagggauggagacuagu
	
	cuucuuuucagcuggcuucuucucugccuuuggcgccaucuugaucagagguagggauugggaguugguuggaggggauuuuagguguugcuucaacaa
	.(((((((((((..(((((((((((((((((((((......)).)))))))))))))..))))))..))))))))))).......(((((...))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-102-F08-13FEB2007-054--.546.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.14	MeanVal:	-0.805634888888889	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagcuggcuucu--ucucugccuuugg-cg
            ++++--++++++||+++++++++++++|++
            ++++--++++++--+++++++++++++-++
    REV:    guugguugaggguuagggauggagacuagu
	
	ucagcuggcuucuucucugccuuuggcgccaucuugaucagagguagggauugggaguugguuggaggggauuuuagguguugcuuca
	.((((..(((((((((((((((((((((......)).)))))))))))))..))))))..))))((((.(((.......))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-121-A04-16FEB2007-032--.583.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	1.54581466666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuucucugcuguagggccuga-aggucgcuuccuguucuucagcugucuu
            ++--+++++++++-+++++-+++|+++-----+++++++-+++-++++++++
            ++--+++++++++|+++++-+++-+++--|||+++++++|+++-++++++++
    REV:    agucagaggcggc-uuccgaauuguucuu---aggguaa-aagacggcagag
	
	cucuuucucugcuguagggccugaaggucgcuuccuguucuucagcugucuugagcgagacggcagaaaaugggauucuuguuaagccuucggcggagacugaa
	.((..(((((((((.(((((.((((((.....(((((((.(((.((((((((....)))))))).))))))))))..))).))).))))))))))))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-121-A04-16FEB2007-032--.583.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.63490133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuucucugcuguagggccuga-aggucgcuuccuguucuucagcugucuu
            ++--+++++++++-+++++-+++|+++-----+++--++-+++-++++++++
            ++--+++++++++|+++++-+++-+++--|||+++--++|+++-++++++++
    REV:    agucagaggcggc-uuccgaauuguucuu---aggguaa-aagacggcagag
	
	cucuuucucugcuguagggccugaaggucgcuuccuguucuucagcugucuugagcgagacggcagaaaaugggauucuuguuaagccuucggcggagacugaa
	.((..(((((((((.(((((.((((((.....(((..((.(((.((((((((....)))))))).)))))..)))..))).))).))))))))))))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-121-A04-16FEB2007-032--.587.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	0.520514499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucucugcuguagggccuga-aggucgcuuccuguucuucagcugucuu
            +++++++++-+++++-+++|+++-----+++++++-+++-++++++++
            +++++++++|+++++-+++-+++--|||+++++++|+++-++++++++
    REV:    agaggcggc-uuccgaauuguucuu---aggguaa-aagacggcagag
	
	uucucugcuguagggccugaaggucgcuuccuguucuucagcugucuugagcgagacggcagaaaaugggauucuuguuaagccuucggcggagac
	.(((((((((.(((((.((((((.....(((((((.(((.((((((((....)))))))).))))))))))..))).))).)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-121-A04-16FEB2007-032--.587.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	0.554361499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucucugcuguagggccuga-aggucgcuuccuguucuucagcugucuu
            +++++++++-+++++-+++|+++-----+++--++-+++-++++++++
            +++++++++|+++++-+++-+++--|||+++--++|+++-++++++++
    REV:    agaggcggc-uuccgaauuguucuu---aggguaa-aagacggcagag
	
	uucucugcuguagggccugaaggucgcuuccuguucuucagcugucuugagcgagacggcagaaaaugggauucuuguuaagccuucggcggagac
	.(((((((((.(((((.((((((.....(((..((.(((.((((((((....)))))))).)))))..)))..))).))).)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-128-A06-16FEB2007-048--.597.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	-1.502691	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gc-acugcc------gaggguccuggaggucacggcggcac
            ++|++++++||||||++++++---++++-----++++++++
            ++-++++++------++++++--|++++--|||++++++++
    REV:    cguugguggccacuucuuccguu-ccucau---ucgccgug
	
	agcacugccgaggguccuggaggucacggcggcacuucaagugccgcuuacuccuugccuucuucaccggugguugca
	.((((((((((((((...((((.....((((((((.....))))))))..))))..))))))......)))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-145-H01-16FEB2007-001--.372.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.0782926666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuguuggcua-gcggaugccuucuucagcugcucuuccgugauuuucaa--guacuccucacuuguauaugc
            ++++--++++-|++++++----++++++++++----++--+++--+++++||++++++++-++-+++----++
            ++++--++++--++++++||||++++++++++--||++||+++-|+++++--++++++++|++|+++--||++
    REV:    caaugcucgagacgucua----agaggucgacuu--ag--acuu-ggguuaccaugagga-ug-acgcc--cg
	
	ggcuuuagcuucuggcuggcucucgacugcugccgguacuucggcuuguuguuggcuagcggaugccuucuucagcugcucuuccgugauuuucaaguacuccucacuuguauaugccuugcccgcaguaggaguaccauuggguucagauucagcuggagaaucugcagagcucguaacuggcggggaggguggggcaggagugguagua
	.(((...(((((((.((.((((((..((((((((((....)))))..((((..((((.((((((....((((((((((....((..(((..(((((((((((((.((.(((....((...))..)))))))))))))..))))).)))))..))))))))))))))))..))))..)))).))))).)))))).)).)))))))...))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-145-H01-16FEB2007-001--.372.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	0.0524906666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuguuggcua-gcggaugccuucuucagcugcucuuccgugauuuucaa--guacuccucacuu---gua
            ++++--++++-|++++++----++++++++++----++--+++--+++++||++++++++-+++-|||+++
            ++++--++++--++++++||||++++++++++--||++||+++-|+++++--++++++++|+++----+++
    REV:    caaugcucgagacgucua----agaggucgacuu--ag--acuu-ggguuaccaugagga-ugacgcccgu
	
	ggcuuuagcuucuggcuggcucucgacugcugccgguacuucggcuuguuguuggcuagcggaugccuucuucagcugcucuuccgugauuuucaaguacuccucacuuguauaugccuugcccgcaguaggaguaccauuggguucagauucagcuggagaaucugcagagcucguaacuggcggggaggguggggcaggagugguagua
	.(((...(((((((.((.((((((..((((((((((....)))))..((((..((((.((((((....((((((((((....((..(((..(((((((((((((.(((.(((.......)))....)))))))))))..))))).)))))..))))))))))))))))..))))..)))).))))).)))))).)).)))))))...))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-145-H01-16FEB2007-001--.378.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.0782926666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuguuggcua-gcggaugccuucuucagcugcucuuccgugauuuucaa--guacuccucacuuguauaugc
            ++++--++++-|++++++----++++++++++----++--+++--+++++||++++++++-++-+++----++
            ++++--++++--++++++||||++++++++++--||++||+++-|+++++--++++++++|++|+++--||++
    REV:    caaugcucgagacgucua----agaggucgacuu--ag--acuu-ggguuaccaugagga-ug-acgcc--cg
	
	agcuucuggcuggcucucgacugcugccgguacuucggcuuguuguuggcuagcggaugccuucuucagcugcucuuccgugauuuucaaguacuccucacuuguauaugccuugcccgcaguaggaguaccauuggguucagauucagcuggagaaucugcagagcucguaacuggcggggaggguggggcaggagug
	.(((((((.((.((((((..((((((((((....)))))..((((..((((.((((((....((((((((((....((..(((..(((((((((((((.((.(((....((...))..)))))))))))))..))))).)))))..))))))))))))))))..))))..)))).))))).)))))).)).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-145-H01-16FEB2007-001--.378.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	0.0524906666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuguuggcua-gcggaugccuucuucagcugcucuuccgugauuuucaa--guacuccucacuu---gua
            ++++--++++-|++++++----++++++++++----++--+++--+++++||++++++++-+++-|||+++
            ++++--++++--++++++||||++++++++++--||++||+++-|+++++--++++++++|+++----+++
    REV:    caaugcucgagacgucua----agaggucgacuu--ag--acuu-ggguuaccaugagga-ugacgcccgu
	
	agcuucuggcuggcucucgacugcugccgguacuucggcuuguuguuggcuagcggaugccuucuucagcugcucuuccgugauuuucaaguacuccucacuuguauaugccuugcccgcaguaggaguaccauuggguucagauucagcuggagaaucugcagagcucguaacuggcggggaggguggggcaggagug
	.(((((((.((.((((((..((((((((((....)))))..((((..((((.((((((....((((((((((....((..(((..(((((((((((((.(((.(((.......)))....)))))))))))..))))).)))))..))))))))))))))))..))))..)))).))))).)))))).)).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-145-H09-16FEB2007-065--.536.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0.327063333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgaguaguggcauuaaagggcucgaugcca-----gcaga
            +++--+++++++-++---+++--++++++++|||||+++++
            +++-|+++++++|++-||+++--++++++++-----+++++
    REV:    agca-gucaccg-aag--uucagguuacgguuuguacgucu
	
	guccucuuguugucuccagcaacaucaggggcaucgaguaguggcauuaaagggcucgaugccagcagaggaaaugaugucugcauguuuggcauuggacuugaagccacugacgaa
	(((((..((((((.....))))))...))))).(((..(((((((.((...(((..(((((((((((((..........))))).....))))))))..))).))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-145-H09-16FEB2007-065--.568.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0.327063333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgaguaguggcauuaaagggcucgaugcca-----gcaga
            +++--+++++++-++---+++--++++++++|||||+++++
            +++-|+++++++|++-||+++--++++++++-----+++++
    REV:    agca-gucaccg-aag--uucagguuacgguuuguacgucu
	
	aucgaguaguggcauuaaagggcucgaugccagcagaggaaaugaugucugcauguuuggcauuggacuugaagccacugacgaa
	.(((..(((((((.((...(((..(((((((((((((..........))))).....))))))))..))).))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-145-H09-16FEB2007-065--.572.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	0.412868333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gu-aguggcauuaaagggcucgaugcca-----gcaga
            ++|++++++-++---+++--++++++++|||||+++++
            ++-++++++|++-||+++--++++++++-----+++++
    REV:    cagucaccg-aag--uucagguuacgguuuguacgucu
	
	aguaguggcauuaaagggcucgaugccagcagaggaaaugaugucugcauguuuggcauuggacuugaagccacugacg
	.((((((((.((...(((..(((((((((((((..........))))).....))))))))..))).)))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-145-H09-16FEB2007-065--.572.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.05	MeanVal:	0.457364666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaguggcauuaaagggcucgaugcca-----gcaga
            +++++++-++---+++--++++++++|||||+++++
            +++++++|++-||+++--++++++++-----+++++
    REV:    gucaccg-aag--uucagguuacgguuuguacgucu
	
	aguaguggcauuaaagggcucgaugccagcagaggaaaugaugucugcauguuuggcauuggacuugaagccacugacg
	..(((((((.((...(((..(((((((((((((..........))))).....))))))))..))).)))))))))...

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-158-C12-17FEB2007-092--.379.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.157895	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcugacccc----uauuguguuguaacauucg-ccuggguagagguuaggcggaggaggagg
            +++--++++||||++++++-++++++++----|++++-++--------+++++++-++--++
            +++--++++----++++++-++++++++-----++++-++||||||||+++++++-++--++
    REV:    cgaaagggguucaguagcagagcguuguuguaaggacgca--------ccgucuuguuaguc
	
	cgcugaccccuauuguguuguaacauucgccuggguagagguuaggcggaggaggaggaggauucugauuguucugccacgcaggaauguuguugcgagacgaugacuuggggaaagca
	.(((..((((((((((.((((((((....((((.((........(((((((.((..((......))..)).))))))))).)))).....)))))))).))))))....))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-158-C12-17FEB2007-092--.384.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.149385	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccc----uauuguguuguaacauucg-ccuggguagagguuaggcggaggaggagg
            ++++||||++++++-++++++++----|++++-++--------+++++++-++--++
            ++++----++++++-++++++++-----++++-++||||||||+++++++-++--++
    REV:    gggguucaguagcagagcguuguuguaaggacgca--------ccgucuuguuaguc
	
	accccuauuguguuguaacauucgccuggguagagguuaggcggaggaggaggaggauucugauuguucugccacgcaggaauguuguugcgagacgaugacuugggga
	.((((((((((.((((((((....((((.((........(((((((.((..((......))..)).))))))))).)))).....)))))))).))))))....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-226-F06-04JUN2007-038--.557.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	0.595146666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guguugaaaaggguuuuacagauugggaauga
            ++++-+++---+++++++++--++-+++++++
            ++++-+++|||+++++++++--++-+++++++
    REV:    cgcgucuu---ucgaaguguaagagucuuacu
	
	cagauggaagcagaaguaauaaaaaaggaaagaacauuggaaaaaaagaaguguugaaaaggguuuuacagauugggaaugagugaucauucugagaaugugaagcuuucugcgcaaugcaauccuccucugcauccugcacaccauuguuuuuccucuguuuuccucuc
	.(((.(((((((((............((.(((((((.(((..........((((.(((...(((((((((..((.(((((((....))))))).))..)))))))))))).)))).(((((.........)))))........))).)))))))))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-226-F06-04JUN2007-038--.562.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	0.595146666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guguugaaaaggguuuuacagauugggaauga
            ++++-+++---+++++++++--++-+++++++
            ++++-+++|||+++++++++--++-+++++++
    REV:    cgcgucuu---ucgaaguguaagagucuuacu
	
	ggaagcagaaguaauaaaaaaggaaagaacauuggaaaaaaagaaguguugaaaaggguuuuacagauugggaaugagugaucauucugagaaugugaagcuuucugcgcaaugcaauccuccucugcauccugcacaccauuguuuuuccucuguuuucc
	(((((((((............((.(((((((.(((..........((((.(((...(((((((((..((.(((((((....))))))).))..)))))))))))).)))).(((((.........)))))........))).)))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-235-D03-05JUN2007-025--.632.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.897677833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacggguacuuuugagccggga--uuucgc---gaggaaucugguuc
            ++-+++++++++---++++++-||++++++|||+++--+++++++++
            ++|+++++++++---++++++---++++++---+++-|+++++++++
    REV:    cu-ccuaugaagccgcgguuccgcggaguguagcuca-uaggccaag
	
	agacggguacuuuugagccgggauuucgcgaggaaucugguucguacgaaccggauacucgaugugaggcgccuuggcgccgaaguauccucc
	.((.(((((((((...((((((.(((((((((..(((((((((....))))))))).)))...))))))...))))))...))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-235-D03-05JUN2007-025--.632.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-1.00967183333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacggguacuuuugagcc-ggga-uuucgc---gaggaaucugguuc
            ++-+++++++++---+++|+++-|++++++|||+++--+++++++++
            ++|+++++++++---+++-+++--++++++---+++-|+++++++++
    REV:    cu-ccuaugaagccgcgguuccgcggaguguagcuca-uaggccaag
	
	agacggguacuuuugagccgggauuucgcgaggaaucugguucguacgaaccggauacucgaugugaggcgccuuggcgccgaaguauccucc
	.((.(((((((((...((((((.(((((((((..(((((((((....))))))))).)))...))))))..))).)))...))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-235-D03-05JUN2007-025--.635.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	-1.51682	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguacuuuugagcc-ggga-uuucgc---gaggaaucugguuc
            +++++++++---+++|+++-|++++++|||+++--+++++++++
            +++++++++---+++-+++--++++++---+++-|+++++++++
    REV:    ccuaugaagccgcgguuccgcggaguguagcuca-uaggccaag
	
	cggguacuuuugagccgggauuucgcgaggaaucugguucguacgaaccggauacucgaugugaggcgccuuggcgccgaaguauccu
	.(((((((((...((((((.(((((((((..(((((((((....))))))))).)))...))))))..))).)))...))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-235-D03-05JUN2007-025--.635.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.46390016666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguacuuuugagccggga--uuucgc---gaggaaucugguuc
            +++++++++---++++++-||++++++|||+++--+++++++++
            +++++++++---++++++---++++++---+++-|+++++++++
    REV:    ccuaugaagccgcgguuccgcggaguguagcuca-uaggccaag
	
	cggguacuuuugagccgggauuucgcgaggaaucugguucguacgaaccggauacucgaugugaggcgccuuggcgccgaaguauccu
	.(((((((((...((((((.(((((((((..(((((((((....))))))))).)))...))))))...))))))...))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-238-B07-04JUN2007-061--.343.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	4.1923405	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuuu-uacuauuugcu---guuuuugagaugaucgggucu-ccauug
            ++++---|+++----+++-|||++++++++++-+++-+++++-|++-+++
            ++++----+++--||+++----++++++++++|+++|+++++--++|+++
    REV:    cagguuuuguguc--acguuuuuaagaacuuu-cua-cuuagucgg-aac
	
	aucacgagaagugccgauggugguguuguguucaucggcgcuaguuuuuuuacuauuugcuguuuuugagaugaucgggucuccauugaaacucaaggcugauucaucuuucaagaauuuuugcacuguguuuuggacaagcuggugaa
	.((((.((.(((((((((((...........))))))))))).((((...(((....(((.((((((((((.(((.(((((.((.(((.....)))))..))))))))))))))))))....)))..)))....))))...)).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-A12-16NOV2007-096--.622.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	-1.05273583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccucuccuuuggaaagggggggggcuuuucucaaaacuccccccggggga
            +++++++++++-+++---++++++--+++--++++----+++++++++++-++
            +++++++++++-+++|||++++++--+++-|++++-|||+++++++++++-++
    REV:    gggggggggggcacc---ccccccuuuggu-ggggg---gggggggguuuacu
	
	gcccccucuccuuuggaaagggggggggcuuuucucaaaacuccccccgggggaggauuuuaucauuugggggggggggggugguuuccccccccacggggggggggggggguggggcccaaaccagcc
	.(((((((((((.(((...((((((..(((..((((....(((((((((((.((........)).))))))))))).)))).)))..))))))))).))))))))))).((.(((........))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-A12-16NOV2007-096--.634.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	-1.36961616666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaggg-ggg--gggcuuuucucaaaacuccccccg
            ++---++-|++-||++++++--+++----+++++++++
            ++-||++--++---++++++--+++----+++++++++
    REV:    ccg--ccgaccaaacccggggugggggggggggggggc
	
	uuggaaagggggggggcuuuucucaaaacuccccccgggggaggauuuuaucauuugggggggggggggugguuuccccccccacggggggggggggggguggggcccaaaccagccgccgcgccc
	..((...((.((.((((((..(((....(((((((((...((........)).......((((((((((....)))))))))).)))))))))....)))..))))))...))..)).))......

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-A12-16NOV2007-096--.636.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-1.42780333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaagggggggggcuuuucucaaaacuccccccg
            ++----++---++++++--+++----+++++++++
            ++--||++---++++++--+++----+++++++++
    REV:    ccga--ccaaacccggggugggggggggggggggc
	
	ggaaagggggggggcuuuucucaaaacuccccccgggggaggauuuuaucauuugggggggggggggugguuuccccccccacggggggggggggggguggggcccaaaccagcc
	((....((...((((((..(((....(((((((((...((........)).......((((((((((....)))))))))).)))))))))....)))..))))))...))..))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-A12-16NOV2007-096--.640.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-1.18091016666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggg-ggg--gggcuuuucucaaaacuccccccg
            ++-|++-||++++++--+++----+++++++++
            ++--++---++++++--+++----+++++++++
    REV:    ccgaccaaacccggggugggggggggggggggc
	
	agggggggggcuuuucucaaaacuccccccgggggaggauuuuaucauuugggggggggggggugguuuccccccccacggggggggggggggguggggcccaaaccagcc
	.((.((.((((((..(((....(((((((((...((........)).......((((((((((....)))))))))).)))))))))....)))..))))))...))..))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.898.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	-1.6251235	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccg-ccccgcccccccucuuuuuuucucucccc
            +++|+++++++++++++++----++++++++++
            +++-+++++++++++++++||||++++++++++
    REV:    ggcgggggcgggggggagg----aggagggggg
	
	cgagaagggggggaaaacccccccccggaggaaauaaaaaaaaaaccggggggguuuuccccccccggggagaaauauuccaacggaaaaacaaccaccgccccgcccccccucuuuuuuucucucccccucccggggggaggaggagggggggcgggggcggcccucuuuuuucu
	.(((((((((((((((((((((((..((.................)))))))))))))))))))).((((.......((((...)))).........((((((((((((((((((....((((((((((.....))))))))))))))))))))))))).))).))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.921.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	-1.6251235	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccg-ccccgcccccccucuuuuuuucucucccc
            +++|+++++++++++++++----++++++++++
            +++-+++++++++++++++||||++++++++++
    REV:    ggcgggggcgggggggagg----aggagggggg
	
	cccggaggaaauaaaaaaaaaaccggggggguuuuccccccccggggagaaauauuccaacggaaaaacaaccaccgccccgcccccccucuuuuuuucucucccccucccggggggaggaggagggggggcgggggcggc
	.(((..((((............(((((((((.....))))))))).........))))..)))...........((((((((((((((((((....((((((((((.....))))))))))))))))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.924.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	-1.6251235	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccg-ccccgcccccccucuuuuuuucucucccc
            +++|+++++++++++++++----++++++++++
            +++-+++++++++++++++||||++++++++++
    REV:    ggcgggggcgggggggagg----aggagggggg
	
	ggaggaaauaaaaaaaaaaccggggggguuuuccccccccggggagaaauauuccaacggaaaaacaaccaccgccccgcccccccucuuuuuuucucucccccucccggggggaggaggagggggggcgggggcggcccucuuuuuucuu
	.(((((((...........(((((((((.....))))))))).(((.....((((...)))).........((((((((((((((((((....((((((((((.....))))))))))))))))))))))))).)))..)))..)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-C12-16NOV2007-092--.942.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	-1.6251235	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccg-ccccgcccccccucuuuuuuucucucccc
            +++|+++++++++++++++----++++++++++
            +++-+++++++++++++++||||++++++++++
    REV:    ggcgggggcgggggggagg----aggagggggg
	
	accggggggguuuuccccccccggggagaaauauuccaacggaaaaacaaccaccgccccgcccccccucuuuuuuucucucccccucccggggggaggaggagggggggcgggggcggcccucuuuuuucuu
	.(((((((((.....))))))))).((((((..((((...)))).........((((((((((((((((((....((((((((((.....))))))))))))))))))))))))).)))......))))))..

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-D09-16NOV2007-073--.1012.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.08	MeanVal:	-0.520696	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggccgccuuccc-cccucccuugacccccugcc
            ++++++++-+++++|+++-+++--+++-----+++
            ++++++++-+++++-+++-+++--+++-||||+++
    REV:    ccccggugcgggggcgggcgggucuugu----cgg
	
	gcauauacaaauuuauggggccgccuuccccccucccuugacccccugccgcccggcuguucugggcgggcgggggcguggccccccuuuaugaggggucuauuaaaaaaaaaucccccgggccccccuuuuuuuuuaccccccgaggaggggggaaaaaaaagggguuauucuucccccacaaaaaaaacggggggggaaa
	((..............((((((((.((((((((.(((..(((.....(((....))).)))..))).))).))))).))))))))......((.((((................)))))).)).((((((((((((..((((((.....))))))))))))))))))...(((..(((((...........)))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-D09-16NOV2007-073--.1012.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.08	MeanVal:	-0.520696	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggccgccuuccc-cccucccuugacccccugcc
            ++++++++-+++++|+++-+++--+++-----+++
            ++++++++-+++++-+++-+++--+++-||||+++
    REV:    ccccggugcgggggcgggcgggucuugu----cgg
	
	gcauauacaaauuuauggggccgccuuccccccucccuugacccccugccgcccggcuguucugggcgggcgggggcguggccccccuuuaugaggggucuauuaaaaaaaaaucccccgggccccccuuuuuuuuuaccccccgaggaggggggaaaaaaaagggguuauucuucccccacaaaaaaaacggggggggaaa
	((..............((((((((.((((((((.(((..(((.....(((....))).)))..))).))).))))).))))))))......((.((((................)))))).)).((((((((((((..((((((.....))))))))))))))))))...((((((((((...........)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-D09-16NOV2007-073--.1028.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.08	MeanVal:	-0.520696	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggccgccuuccc-cccucccuugacccccugcc
            ++++++++-+++++|+++-+++--+++-----+++
            ++++++++-+++++-+++-+++--+++-||||+++
    REV:    ccccggugcgggggcgggcgggucuugu----cgg
	
	ggggccgccuuccccccucccuugacccccugccgcccggcuguucugggcgggcgggggcguggccccccuuuaugaggggucuauuaaaaaaaaaucccccgggccccccuuuuuuuuuaccccccgaggaggggggaaaaaaaagggguuauucuucccccacaaaaaaaacggggggggaaa
	((((((((.((((((((.(((..(((.....(((....))).)))..))).))).))))).))))))))......((.((((................))))))....((((((((((((..((((((.....))))))))))))))))))...((((((((((...........)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-D09-16NOV2007-073--.1028.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.08	MeanVal:	-0.520696	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggccgccuuccc-cccucccuugacccccugcc
            ++++++++-+++++|+++-+++--+++-----+++
            ++++++++-+++++-+++-+++--+++-||||+++
    REV:    ccccggugcgggggcgggcgggucuugu----cgg
	
	ggggccgccuuccccccucccuugacccccugccgcccggcuguucugggcgggcgggggcguggccccccuuuaugaggggucuauuaaaaaaaaaucccccgggccccccuuuuuuuuuaccccccgaggaggggggaaaaaaaagggguuauucuucccccacaaaaaaaacggggggggaaa
	((((((((.((((((((.(((..(((.....(((....))).)))..))).))).))))).))))))))......((.((((................))))))....((((((((((((..((((((.....))))))))))))))))))...(((..(((((...........)))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-F09-16NOV2007-069--.393.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgc-uucccccc
            +++++++++++--++++--------++++++--++++++++++++++--+++-|++++++++
            +++++++++++||++++||||||||++++++||++++++++++++++--+++--++++++++
    REV:    uuuuuuuuaaa--gaga--------aacauu--ucgggggggggggggguguuuaagggggg
	
	aucugcuuccucaaacuagcaccauaacggguaccauauuugccgacgauuccaaccuucuugguucuuuuagucauggcggaggaacggcagaaacccuaggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgcuuccccccuuuuccgggaaauuauuuccuuuggauccccccccgggaaaaaaaacaauuauuauccccccggggcaacacccccccggggaaaaaagaaaauuaaaaaaaaacggggggaauuuguggggggggggggggcuuuacaaagagaaauuuuuuuu
	.(((((((((((........(((......))).........((((((......((((.....))))......)))..))).)))))..))))))......(((((((((((..((((........((((((..((((((((((((((..(((.((((((((.((((((((........(((...)))......))))))))..................((((((((........)))))))).......................))))))))..)))..)))))))))))))))))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-F09-16NOV2007-069--.420.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgc-uucccccc
            +++++++++++--++++--------++++++--++++++++++++++--+++-|++++++++
            +++++++++++||++++||||||||++++++||++++++++++++++--+++--++++++++
    REV:    uuuuuuuuaaa--gaga--------aacauu--ucgggggggggggggguguuuaagggggg
	
	cggguaccauauuugccgacgauuccaaccuucuugguucuuuuagucauggcggaggaacggcagaaacccuaggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgcuuccccccuuuuccgggaaauuauuuccuuuggauccccccccgggaaaaaaaacaauuauuauccccccggggcaacacccccccggggaaaaaagaaaauuaaaaaaaaacggggggaauuuguggggggggggggggcuuuacaaagagaaauuuuuuuu
	.((((......(((((((....((((.(((.....))).......((....))...))))))))))).)))).(((((((((((..((((........((((((..((((((((((((((..(((.((((((((.((((((((........(((...)))......))))))))..................((((((((........)))))))).......................))))))))..)))..)))))))))))))))))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-F09-16NOV2007-069--.430.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgc-uucccccc
            +++++++++++--++++--------++++++--++++++++++++++--+++-|++++++++
            +++++++++++||++++||||||||++++++||++++++++++++++--+++--++++++++
    REV:    uuuuuuuuaaa--gaga--------aacauu--ucgggggggggggggguguuuaagggggg
	
	auuugccgacgauuccaaccuucuugguucuuuuagucauggcggaggaacggcagaaacccuaggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgcuuccccccuuuuccgggaaauuauuuccuuuggauccccccccgggaaaaaaaacaauuauuauccccccggggcaacacccccccggggaaaaaagaaaauuaaaaaaaaacggggggaauuuguggggggggggggggcuuuacaaagagaaauuuuuuuu
	.(((((((....((((.(((.....))).......((....))...)))))))))))......(((((((((((..((((........((((((..((((((((((((((..(((.((((((((.((((((((........(((...)))......))))))))..................((((((((........)))))))).......................))))))))..)))..)))))))))))))))))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-F09-16NOV2007-069--.436.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgc-uucccccc
            +++++++++++--++++--------++++++--++++++++++++++--+++-|++++++++
            +++++++++++||++++||||||||++++++||++++++++++++++--+++--++++++++
    REV:    uuuuuuuuaaa--gaga--------aacauu--ucgggggggggggggguguuuaagggggg
	
	cgacgauuccaaccuucuugguucuuuuagucauggcggaggaacggcagaaacccuaggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgcuuccccccuuuuccgggaaauuauuuccuuuggauccccccccgggaaaaaaaacaauuauuauccccccggggcaacacccccccggggaaaaaagaaaauuaaaaaaaaacggggggaauuuguggggggggggggggcuuuacaaagagaaauuuuuuuu
	.(((......((((.....))))......))).((.((......)).))........(((((((((((..((((........((((((..((((((((((((((..(((.((((((((.((((((((........(((...)))......))))))))..................((((((((........)))))))).......................))))))))..)))..)))))))))))))))))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-F09-16NOV2007-069--.449.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgc-uucccccc
            +++++++++++--++++--------++++++--++++++++++++++--+++-|++++++++
            +++++++++++||++++||||||||++++++||++++++++++++++--+++--++++++++
    REV:    uuuuuuuuaaa--gaga--------aacauu--ucgggggggggggggguguuuaagggggg
	
	cuucuugguucuuuuagucauggcggaggaacggcagaaacccuaggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgcuuccccccuuuuccgggaaauuauuuccuuuggauccccccccgggaaaaaaaacaauuauuauccccccggggcaacacccccccggggaaaaaagaaaauuaaaaaaaaacggggggaauuuguggggggggggggggcuuuacaaagagaaauuuuuuuu
	.((((..((((((((.((....))))))))))...)))).....(((((((((((..((((........((((((..((((((((((((((..(((.((((((((.((((((((........(((...)))......))))))))..................((((((((........)))))))).......................))))))))..)))..)))))))))))))))))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-F09-16NOV2007-069--.456.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgc-uucccccc
            ++++--------++++++--++++++++++++++--+++-|++++++++
            ++++||||||||++++++||++++++++++++++--+++--++++++++
    REV:    gaga--------aacauu--ucgggggggggggggguguuuaagggggg
	
	guucuuuuagucauggcggaggaacggcagaaacccuaggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgcuuccccccuuuuccgggaaauuauuuccuuuggauccccccccgggaaaaaaaacaauuauuauccccccggggcaacacccccccggggaaaaaagaaaauuaaaaaaaaacggggggaauuuguggggggggggggggcuuuacaaagaga
	.(((((((((((.((.((......)).))))....)))))))))......((((........((((((..((((((((((((((..(((.((((((((.((((((((........(((...)))......))))))))..................((((((((........)))))))).......................))))))))..)))..)))))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-F09-16NOV2007-069--.456.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgc-uucccccc
            ++++--------++++++--++++++++++++++--+++-|++++++++
            ++++||||||||++++++||++++++++++++++--+++--++++++++
    REV:    gaga--------aacauu--ucgggggggggggggguguuuaagggggg
	
	guucuuuuagucauggcggaggaacggcagaaacccuaggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgcuuccccccuuuuccgggaaauuauuuccuuuggauccccccccgggaaaaaaaacaauuauuauccccccggggcaacacccccccggggaaaaaagaaaauuaaaaaaaaacggggggaauuuguggggggggggggggcuuuacaaagaga
	.(((((((((...((.((......)).))......)))))))))......((((........((((((..((((((((((((((..(((.((((((((.((((((((........(((...)))......))))))))..................((((((((........)))))))).......................))))))))..)))..)))))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-F09-16NOV2007-069--.465.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgc-uucccccc
            +++++++++++--++++--------++++++--++++++++++++++--+++-|++++++++
            +++++++++++||++++||||||||++++++||++++++++++++++--+++--++++++++
    REV:    uuuuuuuuaaa--gaga--------aacauu--ucgggggggggggggguguuuaagggggg
	
	gucauggcggaggaacggcagaaacccuaggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgcuuccccccuuuuccgggaaauuauuuccuuuggauccccccccgggaaaaaaaacaauuauuauccccccggggcaacacccccccggggaaaaaagaaaauuaaaaaaaaacggggggaauuuguggggggggggggggcuuuacaaagagaaauuuuuuuu
	.((.((.((......)).))))......(((((((((((..((((........((((((..((((((((((((((..(((.((((((((.((((((((........(((...)))......))))))))..................((((((((........)))))))).......................))))))))..)))..)))))))))))))))))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-F09-16NOV2007-069--.468.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgc-uucccccc
            +++++++++++--++++--------++++++--++++++++++++++--+++-|++++++++
            +++++++++++||++++||||||||++++++||++++++++++++++--+++--++++++++
    REV:    uuuuuuuuaaa--gaga--------aacauu--ucgggggggggggggguguuuaagggggg
	
	auggcggaggaacggcagaaacccuaggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgcuuccccccuuuuccgggaaauuauuuccuuuggauccccccccgggaaaaaaaacaauuauuauccccccggggcaacacccccccggggaaaaaagaaaauuaaaaaaaaacggggggaauuuguggggggggggggggcuuuacaaagagaaauuuuuuuu
	.((.((......)).))........(((((((((((..((((........((((((..((((((((((((((..(((.((((((((.((((((((........(((...)))......))))))))..................((((((((........)))))))).......................))))))))..)))..)))))))))))))))))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-F09-16NOV2007-069--.480.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgc-uucccccc
            +++++++++++--++++--------++++++--++++++++++++++--+++-|++++++++
            +++++++++++||++++||||||||++++++||++++++++++++++--+++--++++++++
    REV:    uuuuuuuuaaa--gaga--------aacauu--ucgggggggggggggguguuuaagggggg
	
	cggcagaaacccuaggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgcuuccccccuuuuccgggaaauuauuuccuuuggauccccccccgggaaaaaaaacaauuauuauccccccggggcaacacccccccggggaaaaaagaaaauuaaaaaaaaacggggggaauuuguggggggggggggggcuuuacaaagagaaauuuuuuuu
	.((......))..(((((((((((..((((........((((((..((((((((((((((..(((.((((((((.((((((((........(((...)))......))))))))..................((((((((........)))))))).......................))))))))..)))..)))))))))))))))))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-F09-16NOV2007-069--.480.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgc-uucccccc
            +++++++++++--++++--------++++++--++++++++++++++--+++-|++++++++
            +++++++++++||++++||||||||++++++||++++++++++++++--+++--++++++++
    REV:    uuuuuuuuaaa--gaga--------aacauu--ucgggggggggggggguguuuaagggggg
	
	cggcagaaacccuaggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgcuuccccccuuuuccgggaaauuauuuccuuuggauccccccccgggaaaaaaaacaauuauuauccccccggggcaacacccccccggggaaaaaagaaaauuaaaaaaaaacggggggaauuuguggggggggggggggcuuuacaaagagaaauuuuuuuu
	.............(((((((((((..((((........((((((..((((((((((((((..(((.((((((((.((((((((........(((...)))......))))))))..................((((((((........)))))))).......................))))))))..)))..)))))))))))))))))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-F09-16NOV2007-069--.492.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgc-uucccccc
            +++++++++++--++++--------++++++--++++++++++++++--+++-|++++++++
            +++++++++++||++++||||||||++++++||++++++++++++++--+++--++++++++
    REV:    uuuuuuuuaaa--gaga--------aacauu--ucgggggggggggggguguuuaagggggg
	
	uaggagaaguuuuacucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgcuuccccccuuuuccgggaaauuauuuccuuuggauccccccccgggaaaaaaaacaauuauuauccccccggggcaacacccccccggggaaaaaagaaaauuaaaaaaaaacggggggaauuuguggggggggggggggcuuuacaaagagaaauuuuuuuu
	.(((((((((((..((((........((((((..((((((((((((((..(((.((((((((.((((((((........(((...)))......))))))))..................((((((((........)))))))).......................))))))))..)))..)))))))))))))))))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-F09-16NOV2007-069--.505.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgc-uucccccc
            ++++--------++++++--++++++++++++++--+++-|++++++++
            ++++||||||||++++++||++++++++++++++--+++--++++++++
    REV:    gaga--------aacauu--ucgggggggggggggguguuuaagggggg
	
	acucuguauugauuuguggacggcccccuccccccgaacgcuuccccccuuuuccgggaaauuauuuccuuuggauccccccccgggaaaaaaaacaauuauuauccccccggggcaacacccccccggggaaaaaagaaaauuaaaaaaaaacggggggaauuuguggggggggggggggcuuuacaaagaga
	.((((........((((((..((((((((((((((..(((.((((((((.((((((((........(((...)))......))))))))..................((((((((........)))))))).......................))))))))..)))..)))))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-F09-16NOV2007-069--.512.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugauuuguggacggcccccuccccccgaacgc-uucccccc
            ++--+++++++--++++++++++++++--+++-|++++++++
            ++--+++++++||++++++++++++++--+++--++++++++
    REV:    agagaaacauu--ucgggggggggggggguguuuaagggggg
	
	auugauuuguggacggcccccuccccccgaacgcuuccccccuuuuccgggaaauuauuuccuuuggauccccccccgggaaaaaaaacaauuauuauccccccggggcaacacccccccggggaaaaaagaaaauuaaaaaaaaacggggggaauuuguggggggggggggggcuuuacaaagagaa
	.((..(((((((..((((((((((((((..(((.((((((((.((((((((........(((...)))......))))))))..................((((((((........)))))))).......................))))))))..)))..)))))))))))))))))))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-F09-16NOV2007-069--.516.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuguggacggcccccuccccccgaacgc-uucccccc
            +++++++--++++++++++++++--+++-|++++++++
            +++++++||++++++++++++++--+++--++++++++
    REV:    aaacauu--ucgggggggggggggguguuuaagggggg
	
	auuuguggacggcccccuccccccgaacgcuuccccccuuuuccgggaaauuauuuccuuuggauccccccccgggaaaaaaaacaauuauuauccccccggggcaacacccccccggggaaaaaagaaaauuaaaaaaaaacggggggaauuuguggggggggggggggcuuuacaaag
	.(((((((..((((((((((((((..(((.((((((((.((((((((........(((...)))......))))))))..................((((((((........)))))))).......................))))))))..)))..))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-F09-16NOV2007-069--.560.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	2.112264	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaauuauuuc-cuuuggau--ccccccccgggaaaaaaaacaauuauuauccccccggggcaacacccccccg
            +++++--+++++|+++++---||++++++++---------------------++++++---++++---+++++++
            +++++--+++++-+++++-----++++++++|||||||||||||||||||||++++++|||++++---+++++++
    REV:    uuuuuuuuaaagagaaacauuucgggggggg---------------------gggggg---uguuuaaggggggc
	
	gggaaauuauuuccuuuggauccccccccgggaaaaaaaacaauuauuauccccccggggcaacacccccccggggaaaaaagaaaauuaaaaaaaaacggggggaauuuguggggggggggggggcuuuacaaagagaaauuuuuuuu
	.(((((..((((((((((...((((((((.....................((((((...((((...(((((((.........................)))))))...)))))))))))))))))).....))))).)))))..)))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-F09-16NOV2007-069--.567.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.0705869999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuc-cuuuggau--ccccccccgggaaaaaaaacaauuauuauccccccggggcaacacccccccg
            +++++|+++++---||++++++++---------------------++++++---++++---+++++++
            +++++-+++++-----++++++++|||||||||||||||||||||++++++|||++++---+++++++
    REV:    uaaagagaaacauuucgggggggg---------------------gggggg---uguuuaaggggggc
	
	uauuuccuuuggauccccccccgggaaaaaaaacaauuauuauccccccggggcaacacccccccggggaaaaaagaaaauuaaaaaaaaacggggggaauuuguggggggggggggggcuuuacaaagagaaauu
	.((((((((((...((((((((.....................((((((...((((...(((((((.........................)))))))...)))))))))))))))))).....))))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-G03-16NOV2007-019--.796.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-1.32848	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagggccggugcc---ccucccccaaa--gcgggg
            +++-++---+++++-|||+++++++++--||++++++
            +++-++-||+++++----+++++++++----++++++
    REV:    cucgcca--ccacgccaaggggggggugcccugcccc
	
	auccucaauuucggggggagagagggccggugccccucccccaaagcggggggggggggugagaccaaaaaaacuccccccccucuuauuauuucccggggaaacaaauuaucgggcuugugagggaccccaacccccggggaaaaaacaaaacaaacauauuuuauauuccccgucccguggggggggaaccgcaccaccgcuc
	.(((((......)))))..(((.((...(((((.(((((((((..((((((.(((((((.(((..........))))))))))........((((((((((..((((..........))))..((....))...))))))))))..........................))))))....)))))))))....))))).)).)))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-G03-16NOV2007-019--.814.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-1.32848	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagggccggugcc---ccucccccaaa--gcgggg
            +++-++---+++++-|||+++++++++--||++++++
            +++-++-||+++++----+++++++++----++++++
    REV:    cucgcca--ccacgccaaggggggggugcccugcccc
	
	agagagggccggugccccucccccaaagcggggggggggggugagaccaaaaaaacuccccccccucuuauuauuucccggggaaacaaauuaucgggcuugugagggaccccaacccccggggaaaaaacaaaacaaacauauuuuauauuccccgucccguggggggggaaccgcaccaccgcuc
	.(((.((...(((((.(((((((((..((((((.(((((((.(((..........))))))))))........((((((((((..((((..........))))..((....))...))))))))))..........................))))))....)))))))))....))))).)).)))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-244-H05-16NOV2007-033--.470.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.92	MeanVal:	0.193767	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagcuccccgaaaauuuuuucuuuugggcc
            ++++++++++-----++++++++++----++
            ++++++++++-||||++++++++++----++
    REV:    uuuugggggga----gaaaaagaaauuaagg
	
	ugaagcuccccgaaaauuuuuucuuuugggcccaaccgggaaaaaaccaaauuuuuuccccccugggggacccccccccuggguaaaacaggaauuaaagaaaaagagggggguuuuuggggggggggugccaaaaaaauuuuuuuuggaggggggggggcccccuaaaaaacccccuccca
	.((((((((((.....((((((((((....((.....(((((((((.....)))))))))(((.(((((.....))))).))).......))....)))))))))).))))))))))..((((((((((.(((((((.....))))))).((((((....)))))).....)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-A08-16NOV2007-064--.570.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	1.27231666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggugggggccc-aaaagug---------ccc
            +++++++++-+++++++-|+++++--|||||||||+++
            +++++++++|+++++++--+++++-----------+++
    REV:    gcccccccc-cuucugguuuuuucuuuuuaaaauaggg
	
	guuugguuugcugcccagcgggggccuuucccaaugcccucaccuuuagguuucuuccauuccggggggggguguuuccccccaacggggggggugggggcccaaaagugccccuuuuuuuccgggauaaaauuuuucuuuuuuggucuucccccccccgggaaagaaaaaaacaaauuuuuuuuucucccccccccgcggggagacaaccc
	(((.(((.....))).)))((((((.((....)).)))))).......((((((((((....((((((((((.............(((((((((.(((((((.(((((..(((..........)))...........)))))..)))))))))))))))).((((((((((......)))))))))).))))))))))..)))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-A08-16NOV2007-064--.570.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	1.27231666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggugggggccc-aaaagug---------ccc
            +++++++++-+++++++-|+++++--|||||||||+++
            +++++++++|+++++++--+++++-----------+++
    REV:    gcccccccc-cuucugguuuuuucuuuuuaaaauaggg
	
	guuugguuugcugcccagcgggggccuuucccaaugcccucaccuuuagguuucuuccauuccggggggggguguuuccccccaacggggggggugggggcccaaaagugccccuuuuuuuccgggauaaaauuuuucuuuuuuggucuucccccccccgggaaagaaaaaaacaaauuuuuuuuucucccccccccgcggggagacaaccc
	(((.(((.....))).)))((((((..........)))))).......((((((((((....((((((((((.............(((((((((.(((((((.(((((..(((..........)))...........)))))..)))))))))))))))).((((((((((......)))))))))).))))))))))..)))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-A08-16NOV2007-064--.570.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.514698	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccccccaacggggggggugggggccc-aaaagug---------ccc
            ++++++------++++++++-+++++++-|+++++--|||||||||+++
            ++++++||||||++++++++|+++++++--+++++-----------+++
    REV:    aaaggg------cccccccc-cuucugguuuuuucuuuuuaaaauaggg
	
	guuugguuugcugcccagcgggggccuuucccaaugcccucaccuuuagguuucuuccauuccggggggggguguuuccccccaacggggggggugggggcccaaaagugccccuuuuuuuccgggauaaaauuuuucuuuuuuggucuucccccccccgggaaagaaaaaaacaaauuuuuuuuucucccccccccgcggggagacaaccc
	(((.(((.....))).)))((((((.((....)).)))))).......((((((((((....((((((((((..((((((......((((((((.(((((((.(((((..(((..........)))...........)))))..)))))))))))))))))))))((((((((......)))))))).))))))))))..)))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-A08-16NOV2007-064--.617.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	1.27231666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggugggggccc-aaaagug---------ccc
            +++++++++-+++++++-|+++++--|||||||||+++
            +++++++++|+++++++--+++++-----------+++
    REV:    gcccccccc-cuucugguuuuuucuuuuuaaaauaggg
	
	agguuucuuccauuccggggggggguguuuccccccaacggggggggugggggcccaaaagugccccuuuuuuuccgggauaaaauuuuucuuuuuuggucuucccccccccgggaaagaaaaaaacaaauuuuuuuuucucccccccccgcggggagacaaccc
	.((((((((((....((((((((((.............(((((((((.(((((((.(((((..(((..........)))...........)))))..)))))))))))))))).((((((((((......)))))))))).))))))))))..)))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-A08-16NOV2007-064--.617.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.514698	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccccccaacggggggggugggggccc-aaaagug---------ccc
            ++++++------++++++++-+++++++-|+++++--|||||||||+++
            ++++++||||||++++++++|+++++++--+++++-----------+++
    REV:    aaaggg------cccccccc-cuucugguuuuuucuuuuuaaaauaggg
	
	agguuucuuccauuccggggggggguguuuccccccaacggggggggugggggcccaaaagugccccuuuuuuuccgggauaaaauuuuucuuuuuuggucuucccccccccgggaaagaaaaaaacaaauuuuuuuuucucccccccccgcggggagacaaccc
	.((((((((((....((((((((((..((((((......((((((((.(((((((.(((((..(((..........)))...........)))))..)))))))))))))))))))))((((((((......)))))))).))))))))))..)))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-A08-16NOV2007-064--.632.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-2.248384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggguguuuccccccaacgggggggg
            ++++++---+++++++++----+++++++++
            ++++++-||+++++++++-|||+++++++++
    REV:    cccccca--acagaggggc---gcccccccc
	
	cggggggggguguuuccccccaacggggggggugggggcccaaaagugccccuuuuuuuccgggauaaaauuuuucuuuuuuggucuucccccccccgggaaagaaaaaaacaaauuuuuuuuucucccccccccgcggggagacaacccccc
	.((((((...(((((((((....(((((((((.((((((........))))))..(((((((((..........((......))..........)))))))))((((((((......))))))))..))))))))).))))))))).))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-A08-16NOV2007-064--.649.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.896130666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaacggggggggugggggccc-aaaagug---------ccc
            +++---++++++++-+++++++-|+++++--|||||||||+++
            +++|||++++++++|+++++++--+++++-----------+++
    REV:    ggg---cccccccc-cuucugguuuuuucuuuuuaaaauaggg
	
	ccccaacggggggggugggggcccaaaagugccccuuuuuuuccgggauaaaauuuuucuuuuuuggucuucccccccccggga
	.(((...((((((((.(((((((.(((((..(((..........)))...........)))))..)))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-A08-16NOV2007-064--.654.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	1.27231666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggugggggccc-aaaagug---------ccc
            +++++++++-+++++++-|+++++--|||||||||+++
            +++++++++|+++++++--+++++-----------+++
    REV:    gcccccccc-cuucugguuuuuucuuuuuaaaauaggg
	
	acggggggggugggggcccaaaagugccccuuuuuuuccgggauaaaauuuuucuuuuuuggucuucccccccccgg
	.(((((((((.(((((((.(((((..(((..........)))...........)))))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-C01-16NOV2007-011--.533.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.653429	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggguggggggcaccaaa------------------auuuuuaucc
            ++++++++++-++++++--++++-||||||||||||||||||++++++-+++
            ++++++++++|++++++--++++-------------------++++++|+++
    REV:    gccccccccc-cccccuccgguuguuguuuuuucucuuuuuauaaaaa-agg
	
	agagauuucgcuuauggaggaugagaauuuggaaugguugauucaguccccaggggggggcuuuuccccaaagccccccccgggaagauuucuccaauuccgggggggagggcgcuuuccccccccaaacggggggggguggggggcaccaaaauuuuuauccccgcggaaaaaauauuuuucucuuuuuuguuguuggccuccccccccccccccgc
	.((((..((.....(((.((((..(((((..........))))).)))))))((((((((((((.....)))))))))))).....))..)))).......((((((((((....))))))))))....((((((((((.((((((..((((.((((((.(((....)))))))))...................))))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-C01-16NOV2007-011--.537.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.653429	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggguggggggcaccaaa------------------auuuuuaucc
            ++++++++++-++++++--++++-||||||||||||||||||++++++-+++
            ++++++++++|++++++--++++-------------------++++++|+++
    REV:    gccccccccc-cccccuccgguuguuguuuuuucucuuuuuauaaaaa-agg
	
	auuucgcuuauggaggaugagaauuuggaaugguugauucaguccccaggggggggcuuuuccccaaagccccccccgggaagauuucuccaauuccgggggggagggcgcuuuccccccccaaacggggggggguggggggcaccaaaauuuuuauccccgcggaaaaaauauuuuucucuuuuuuguuguuggccuccccccccccccccgccgggaaaagaaagaaaa
	.((((.(((.(((((((...(((((..........)))))..((((..((((((((((((.....))))))))))))))))....))))))).(((((((((((.(((......))))))))...((((((((((.((((((..((((.((((((.(((....)))))))))...................))))..)))))))))))))))))))))).)))...)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-C01-16NOV2007-011--.546.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.653429	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggguggggggcaccaaa------------------auuuuuaucc
            ++++++++++-++++++--++++-||||||||||||||||||++++++-+++
            ++++++++++|++++++--++++-------------------++++++|+++
    REV:    gccccccccc-cccccuccgguuguuguuuuuucucuuuuuauaaaaa-agg
	
	auggaggaugagaauuuggaaugguugauucaguccccaggggggggcuuuuccccaaagccccccccgggaagauuucuccaauuccgggggggagggcgcuuuccccccccaaacggggggggguggggggcaccaaaauuuuuauccccgcggaaaaaauauuuuucucuuuuuuguuguuggccuccccccccccccccgc
	.(((((((...(((((..........)))))..((((..((((((((((((.....))))))))))))))))....))))))).....((((((((((....))))))))))....((((((((((.((((((..((((.((((((.(((....)))))))))...................))))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-C01-16NOV2007-011--.550.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.653429	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggguggggggcaccaaa------------------auuuuuaucc
            ++++++++++-++++++--++++-||||||||||||||||||++++++-+++
            ++++++++++|++++++--++++-------------------++++++|+++
    REV:    gccccccccc-cccccuccgguuguuguuuuuucucuuuuuauaaaaa-agg
	
	aggaugagaauuuggaaugguugauucaguccccaggggggggcuuuuccccaaagccccccccgggaagauuucuccaauuccgggggggagggcgcuuuccccccccaaacggggggggguggggggcaccaaaauuuuuauccccgcggaaaaaauauuuuucucuuuuuuguuguuggccuccccccccccccccgccgggaa
	.(((.((((.....((((.....))))..((((..((((((((((((.....))))))))))))))))...)))))))..(((((((((((.(((......))))))))...((((((((((.((((((..((((.((((((.(((....)))))))))...................))))..)))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-C01-16NOV2007-011--.555.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.653429	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggguggggggcaccaaa------------------auuuuuaucc
            ++++++++++-++++++--++++-||||||||||||||||||++++++-+++
            ++++++++++|++++++--++++-------------------++++++|+++
    REV:    gccccccccc-cccccuccgguuguuguuuuuucucuuuuuauaaaaa-agg
	
	gagaauuuggaaugguugauucaguccccaggggggggcuuuuccccaaagccccccccgggaagauuucuccaauuccgggggggagggcgcuuuccccccccaaacggggggggguggggggcaccaaaauuuuuauccccgcggaaaaaauauuuuucucuuuuuuguuguuggccuccccccccccccccgccgggaa
	(((((.((.((((.....))))....(((.((((((((((((.....)))))))))))))))..)).)))))...(((((((((((.(((......))))))))...((((((((((.((((((..((((.((((((.(((....)))))))))...................))))..)))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-C01-16NOV2007-011--.563.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.68	MeanVal:	0.055876666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaa-ugguugauucaguccccaggggggggcuuu
            ++++|+++--++-++--++++--++++++++++++
            ++++-+++--++-++-|++++||++++++++++++
    REV:    ccuuaaccucuuuaga-aggg--ccccccccgaaa
	

>LUSHE1NG-RP-245-C01-16NOV2007-011--.563.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.653429	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggguggggggcaccaaa------------------auuuuuaucc
            ++++++++++-++++++--++++-||||||||||||||||||++++++-+++
            ++++++++++|++++++--++++-------------------++++++|+++
    REV:    gccccccccc-cccccuccgguuguuguuuuuucucuuuuuauaaaaa-agg
	
	ggaaugguugauucaguccccaggggggggcuuuuccccaaagccccccccgggaagauuucuccaauuccgggggggagggcgcuuuccccccccaaacggggggggguggggggcaccaaaauuuuuauccccgcggaaaaaauauuuuucucuuuuuuguuguuggccuccccccccccccccgc
	(((((((..((.((..((((..((((((((((((.....)))))))))))))))).)).))..))).))))((((((((((....))))))))))....((((((((((.((((((..((((.((((((.(((....)))))))))...................))))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-C01-16NOV2007-011--.566.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.653429	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggguggggggcaccaaa------------------auuuuuaucc
            ++++++++++-++++++--++++-||||||||||||||||||++++++-+++
            ++++++++++|++++++--++++-------------------++++++|+++
    REV:    gccccccccc-cccccuccgguuguuguuuuuucucuuuuuauaaaaa-agg
	
	augguugauucaguccccaggggggggcuuuuccccaaagccccccccgggaagauuucuccaauuccgggggggagggcgcuuuccccccccaaacggggggggguggggggcaccaaaauuuuuauccccgcggaaaaaauauuuuucucuuuuuuguuguuggccuccccccccccccccgc
	.(((..((.((..((((..((((((((((((.....)))))))))))))))).)).))..))).....((((((((((....))))))))))....((((((((((.((((((..((((.((((((.(((....)))))))))...................))))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-C01-16NOV2007-011--.572.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.653429	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggguggggggcaccaaa------------------auuuuuaucc
            ++++++++++-++++++--++++-||||||||||||||||||++++++-+++
            ++++++++++|++++++--++++-------------------++++++|+++
    REV:    gccccccccc-cccccuccgguuguuguuuuuucucuuuuuauaaaaa-agg
	
	gauucaguccccaggggggggcuuuuccccaaagccccccccgggaagauuucuccaauuccgggggggagggcgcuuuccccccccaaacggggggggguggggggcaccaaaauuuuuauccccgcggaaaaaauauuuuucucuuuuuuguuguuggccuccccccccccccccgc
	((.....((((..((((((((((((.....)))))))))))))))).....)).........((((((((((....))))))))))....((((((((((.((((((..((((.((((((.(((....)))))))))...................))))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-C01-16NOV2007-011--.573.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.653429	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggguggggggcaccaaa------------------auuuuuaucc
            ++++++++++-++++++--++++-||||||||||||||||||++++++-+++
            ++++++++++|++++++--++++-------------------++++++|+++
    REV:    gccccccccc-cccccuccgguuguuguuuuuucucuuuuuauaaaaa-agg
	
	auucaguccccaggggggggcuuuuccccaaagccccccccgggaagauuucuccaauuccgggggggagggcgcuuuccccccccaaacggggggggguggggggcaccaaaauuuuuauccccgcggaaaaaauauuuuucucuuuuuuguuguuggccuccccccccccccccgccgggaaaagaaagaaa
	.(((..((((..((((((((((((.....))))))))))))))))...((((.((......((((((((((....))))))))))....((((((((((.((((((..((((.((((((.(((....)))))))))...................))))..))))))))))))))))..)))))).....))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-C01-16NOV2007-011--.573.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.653429	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggguggggggcaccaaa------------------auuuuuaucc
            ++++++++++-++++++--++++-||||||||||||||||||++++++-+++
            ++++++++++|++++++--++++-------------------++++++|+++
    REV:    gccccccccc-cccccuccgguuguuguuuuuucucuuuuuauaaaaa-agg
	
	auucaguccccaggggggggcuuuuccccaaagccccccccgggaagauuucuccaauuccgggggggagggcgcuuuccccccccaaacggggggggguggggggcaccaaaauuuuuauccccgcggaaaaaauauuuuucucuuuuuuguuguuggccuccccccccccccccgccgggaaaagaaagaaa
	.(((..((((..((((((((((((.....))))))))))))))))...((((((.......((((((((((....))))))))))....((((((((((.((((((..((((.((((((.(((....)))))))))...................))))..))))))))))))))))..)))))).....))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-C01-16NOV2007-011--.578.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.653429	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggguggggggcaccaaa------------------auuuuuaucc
            ++++++++++-++++++--++++-||||||||||||||||||++++++-+++
            ++++++++++|++++++--++++-------------------++++++|+++
    REV:    gccccccccc-cccccuccgguuguuguuuuuucucuuuuuauaaaaa-agg
	
	guccccaggggggggcuuuuccccaaagccccccccgggaagauuucuccaauuccgggggggagggcgcuuuccccccccaaacggggggggguggggggcaccaaaauuuuuauccccgcggaaaaaauauuuuucucuuuuuuguuguuggccuccccccccccccccgccgggaaaagaaag
	.((((..((((((((((((.....))))))))))))))))...(((((....(((((((((((.(((......))))))))...((((((((((.((((((..((((.((((((.(((....)))))))))...................))))..))))))))))))))))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-C01-16NOV2007-011--.580.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.653429	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggguggggggcaccaaa------------------auuuuuaucc
            ++++++++++-++++++--++++-||||||||||||||||||++++++-+++
            ++++++++++|++++++--++++-------------------++++++|+++
    REV:    gccccccccc-cccccuccgguuguuguuuuuucucuuuuuauaaaaa-agg
	
	ccccaggggggggcuuuuccccaaagccccccccgggaagauuucuccaauuccgggggggagggcgcuuuccccccccaaacggggggggguggggggcaccaaaauuuuuauccccgcggaaaaaauauuuuucucuuuuuuguuguuggccuccccccccccccccgccgggaaaagaaag
	.(((.((((((((((((.....)))))))))))))))....(((((....(((((((((((.(((......))))))))...((((((((((.((((((..((((.((((((.(((....)))))))))...................))))..))))))))))))))))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-C01-16NOV2007-011--.584.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.653429	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggguggggggcaccaaa------------------auuuuuaucc
            ++++++++++-++++++--++++-||||||||||||||||||++++++-+++
            ++++++++++|++++++--++++-------------------++++++|+++
    REV:    gccccccccc-cccccuccgguuguuguuuuuucucuuuuuauaaaaa-agg
	
	aggggggggcuuuuccccaaagccccccccgggaagauuucuccaauuccgggggggagggcgcuuuccccccccaaacggggggggguggggggcaccaaaauuuuuauccccgcggaaaaaauauuuuucucuuuuuuguuguuggccuccccccccccccccgc
	.((((((((((((.....)))))))))))).((.((....))))......((((((((((....))))))))))....((((((((((.((((((..((((.((((((.(((....)))))))))...................))))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-C01-16NOV2007-011--.592.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.653429	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggguggggggcaccaaa------------------auuuuuaucc
            ++++++++++-++++++--++++-||||||||||||||||||++++++-+++
            ++++++++++|++++++--++++-------------------++++++|+++
    REV:    gccccccccc-cccccuccgguuguuguuuuuucucuuuuuauaaaaa-agg
	
	gcuuuuccccaaagccccccccgggaagauuucuccaauuccgggggggagggcgcuuuccccccccaaacggggggggguggggggcaccaaaauuuuuauccccgcggaaaaaauauuuuucucuuuuuuguuguuggccuccccccccccccccgccgggaaaaga
	.((((((((......(((((((((((((....))....))))))))))).(((......)))........((((((((((.((((((..((((.((((((.(((....)))))))))...................))))..))))))))))))))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-C01-16NOV2007-011--.606.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.653429	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggguggggggcaccaaa------------------auuuuuaucc
            ++++++++++-++++++--++++-||||||||||||||||||++++++-+++
            ++++++++++|++++++--++++-------------------++++++|+++
    REV:    gccccccccc-cccccuccgguuguuguuuuuucucuuuuuauaaaaa-agg
	
	ccccccccgggaagauuucuccaauuccgggggggagggcgcuuuccccccccaaacggggggggguggggggcaccaaaauuuuuauccccgcggaaaaaauauuuuucucuuuuuuguuguuggccuccccccccccccccgc
	.(((((((((((((....))....))))))))))).(((......)))........((((((((((.((((((..((((.((((((.(((....)))))))))...................))))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-C01-16NOV2007-011--.610.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.653429	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggguggggggcaccaaa------------------auuuuuaucc
            ++++++++++-++++++--++++-||||||||||||||||||++++++-+++
            ++++++++++|++++++--++++-------------------++++++|+++
    REV:    gccccccccc-cccccuccgguuguuguuuuuucucuuuuuauaaaaa-agg
	
	ccccgggaagauuucuccaauuccgggggggagggcgcuuuccccccccaaacggggggggguggggggcaccaaaauuuuuauccccgcggaaaaaauauuuuucucuuuuuuguuguuggccuccccccccccccccgccggga
	.(((((..................((((((((((....))))))))))....((((((((((.((((((..((((.((((((.(((....)))))))))...................))))..))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-C01-16NOV2007-011--.615.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.653429	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggguggggggcaccaaa------------------auuuuuaucc
            ++++++++++-++++++--++++-||||||||||||||||||++++++-+++
            ++++++++++|++++++--++++-------------------++++++|+++
    REV:    gccccccccc-cccccuccgguuguuguuuuuucucuuuuuauaaaaa-agg
	
	ggaagauuucuccaauuccgggggggagggcgcuuuccccccccaaacggggggggguggggggcaccaaaauuuuuauccccgcggaaaaaauauuuuucucuuuuuuguuguuggccuccccccccccccccgc
	((.((....))))......((((((((((....))))))))))....((((((((((.((((((..((((.((((((.(((....)))))))))...................))))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-C01-16NOV2007-011--.620.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.653429	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggguggggggcaccaaa------------------auuuuuaucc
            ++++++++++-++++++--++++-||||||||||||||||||++++++-+++
            ++++++++++|++++++--++++-------------------++++++|+++
    REV:    gccccccccc-cccccuccgguuguuguuuuuucucuuuuuauaaaaa-agg
	
	auuucuccaauuccgggggggagggcgcuuuccccccccaaacggggggggguggggggcaccaaaauuuuuauccccgcggaaaaaauauuuuucucuuuuuuguuguuggccuccccccccccccccgccgggaaaagaaag
	.(((((....(((((((((((.(((......))))))))...((((((((((.((((((..((((.((((((.(((....)))))))))...................))))..))))))))))))))))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-C01-16NOV2007-011--.629.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.653429	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggguggggggcaccaaa------------------auuuuuaucc
            ++++++++++-++++++--++++-||||||||||||||||||++++++-+++
            ++++++++++|++++++--++++-------------------++++++|+++
    REV:    gccccccccc-cccccuccgguuguuguuuuuucucuuuuuauaaaaa-agg
	
	auuccgggggggagggcgcuuuccccccccaaacggggggggguggggggcaccaaaauuuuuauccccgcggaaaaaauauuuuucucuuuuuuguuguuggccuccccccccccccccgccgggaa
	.(((((((((((.(((......))))))))...((((((((((.((((((..((((.((((((.(((....)))))))))...................))))..)))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-C01-16NOV2007-011--.633.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.653429	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggguggggggcaccaaa------------------auuuuuaucc
            ++++++++++-++++++--++++-||||||||||||||||||++++++-+++
            ++++++++++|++++++--++++-------------------++++++|+++
    REV:    gccccccccc-cccccuccgguuguuguuuuuucucuuuuuauaaaaa-agg
	
	cgggggggagggcgcuuuccccccccaaacggggggggguggggggcaccaaaauuuuuauccccgcggaaaaaauauuuuucucuuuuuuguuguuggccuccccccccccccccgc
	.((((((((((....))))))))))....((((((((((.((((((..((((.((((((.(((....)))))))))...................))))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-C01-16NOV2007-011--.655.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	1.392334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaaacggggggggguggggggcaccaaa------------------auuuuuaucc
            +++---++++++++++-++++++--++++-||||||||||||||||||++++++-+++
            +++--|++++++++++|++++++--++++-------------------++++++|+++
    REV:    gggcc-gccccccccc-cccccuccgguuguuguuuuuucucuuuuuauaaaaa-agg
	
	ccccaaacggggggggguggggggcaccaaaauuuuuauccccgcggaaaaaauauuuuucucuuuuuuguuguuggccuccccccccccccccgccggga
	.(((...((((((((((.((((((..((((.((((((.(((....)))))))))...................))))..))))))))))))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-C01-16NOV2007-011--.661.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.653429	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggggggguggggggcaccaaa------------------auuuuuaucc
            ++++++++++-++++++--++++-||||||||||||||||||++++++-+++
            ++++++++++|++++++--++++-------------------++++++|+++
    REV:    gccccccccc-cccccuccgguuguuguuuuuucucuuuuuauaaaaa-agg
	
	acggggggggguggggggcaccaaaauuuuuauccccgcggaaaaaauauuuuucucuuuuuuguuguuggccuccccccccccccccgc
	.((((((((((.((((((..((((.((((((.(((....)))))))))...................))))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-D05-16NOV2007-041--.1012.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.14	MeanVal:	-1.1600945	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuugcccucuucu----------------uucuucc-ucccccucgg-----ccgg
            ++++----++++++||||||||||||||||++++++-|++++++++++|||||++++
            ++++--||++++++----------------++++++--++++++++++-----++++
    REV:    gaaaga--agaagaauucaacaaaaaaaagaagaggcaagggggggcuuaaaaggcc
	
	acuuugcccucuucuuucuuccucccccucggccggaaaugggggcgaaauucgcccgggucggauuggccgggggaaccaggcgccccguaaaaaauuugaguauauaauuuaaagaguauaaaagagagacuuuggguuuuucucccucucccaggggcggagaaaaacccgguuucucucccggaaaauucgggggggaacggagaagaaaaaaaacaacuuaagaagaagaaaga
	.((((....((((((((((((.((((((((((((((.....((((((...(((.(((.((((.....)))).)))))).....))))))........(((((((.....)))))))..........((((((..((((((((((((((((((....)))).))))))))))))))..)))))))))).....))))))))))..))))))................))))))..)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-E08-16NOV2007-056--.1057.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.09	MeanVal:	0.0204009999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaacacccauaaaaaaaagggcccgcccgc
            +++++--------+++++++++++-++++++++
            +++++||||||||+++++++++++|++++++++
    REV:    cccuu--------uuuuuuuuuuu-ggugggug
	
	agggcccccacaaaaagggccccgggaaacacccauaaaaaaaagggcccgcccgcguuuggguggugggugguuuuuuuuuuuuuccca
	.((((((.........)))))).(((((........(((((((((((.((((((((.........)))))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-E10-16NOV2007-072--.644.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0.298789833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uacgggaaaaaccuuuccuccccuuuuuuucucccc
            ++--++++++++++--+++++++++----+++++++
            ++--++++++++++--+++++++++||||+++++++
    REV:    auuuuuuuuuuggggggggggggag----agggggg
	
	agggagauccggcgccaccagcaacucagcgauggagagauugaauacugcuaaguguugcccccaacccccccgggggcccccccuuuuuccgaaccccugcgcuuuuacgggaaaaaccuuuccuccccuuuuuuucuccccuuuggggggagagggggggggggguuuuuuuuuuauaaaucucccccccgccuguuaggggu
	.(((((((..(((((.....((......))..((((((((...((((((....))))))((((((.........))))))......)))))))).......)))))..((..((((((((((..(((((((((....(((((((...))))))))))))))))..))))))))))..))...)))))))((((........)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-E11-16NOV2007-087--.439.2	is_not_MIRNA
	VAL:	1.35	MeanVal:	0.824954833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuu-guggaccccccuuuucccggaaacuuucc-cuuuuu
            +++|++++-++++++++--++++-+++++--++|++++++
            +++-++++-++++++++--++++-+++++--++-++++++
    REV:    aaaccacccggggggggggggguguuugaggggagaaaaa
	
	cuucuugguucucuuagucauggcggaggaacggcagaaacccuagcagaugcuuuacccuauugauuuguggaccccccuuuucccggaaacuuucccuuuuugauccaaccccgggaaaaaacaacuuuuuuccccccccgggggacccccccccgcggaaaaaagaaaaauauaaaaaaaagaggggaguuugugggggggggggggcccaccaaaaaaaauuucuuuuuuugu
	.......((((.(((.((....)).))))))).(((((((....(((....)))............(((((((.((((((((..((((.(((((..((((((((...........(((((((((....)))))))))..((((((((.....)))))).))..................)))))).))..))))).))))..)))))))).)))).)))...........)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-E11-16NOV2007-087--.446.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.35	MeanVal:	0.824954833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuu-guggaccccccuuuucccggaaacuuucc-cuuuuu
            +++|++++-++++++++--++++-+++++--++|++++++
            +++-++++-++++++++--++++-+++++--++-++++++
    REV:    aaaccacccggggggggggggguguuugaggggagaaaaa
	
	guucucuuagucauggcggaggaacggcagaaacccuagcagaugcuuuacccuauugauuuguggaccccccuuuucccggaaacuuucccuuuuugauccaaccccgggaaaaaacaacuuuuuuccccccccgggggacccccccccgcggaaaaaagaaaaauauaaaaaaaagaggggaguuugugggggggggggggcccaccaaaaaaaauuucuuuuuuugug
	((((.(((.((....)).))))))).(((((((....(((....)))............(((((((.((((((((..((((.(((((..((((((((...........(((((((((....)))))))))..((((((((.....)))))).))..................)))))).))..))))).))))..)))))))).)))).)))...........))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-E11-16NOV2007-087--.460.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.61	MeanVal:	0.983131833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggaccccccuuuucccggaaacuuucc-cuuuuu
            ++++-++++++++--++++-+++++--++|++++++
            ++++-++++++++--++++-+++++--++-++++++
    REV:    cacccggggggggggggguguuugaggggagaaaaa
	
	ggcggaggaacggcagaaacccuagcagaugcuuuacccuauugauuuguggaccccccuuuucccggaaacuuucccuuuuugauccaaccccgggaaaaaacaacuuuuuuccccccccgggggacccccccccgcggaaaaaagaaaaauauaaaaaaaagaggggaguuugugggggggggggggcccaccaaaaaaaauuucuuuuuuugu
	((..(((.....((((.....)).)).....)))..))..........((((.((((((((..((((.(((((..((((((((...........(((((((((....)))))))))..((((((((.....)))))).))..................)))))).))..))))).))))..)))))))).))))((((((((.....)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-E11-16NOV2007-087--.464.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.61	MeanVal:	0.983131833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggaccccccuuuucccggaaacuuucc-cuuuuu
            ++++-++++++++--++++-+++++--++|++++++
            ++++-++++++++--++++-+++++--++-++++++
    REV:    cacccggggggggggggguguuugaggggagaaaaa
	
	gaggaacggcagaaacccuagcagaugcuuuacccuauugauuuguggaccccccuuuucccggaaacuuucccuuuuugauccaaccccgggaaaaaacaacuuuuuuccccccccgggggacccccccccgcggaaaaaagaaaaauauaaaaaaaagaggggaguuugugggggggggggggcccaccaaaaaaaauuucuuuuuuugu
	.(((...((((..............))))....)))........((((.((((((((..((((.(((((..((((((((...........(((((((((....)))))))))..((((((((.....)))))).))..................)))))).))..))))).))))..)))))))).))))((((((((.....)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-E11-16NOV2007-087--.464.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.61	MeanVal:	0.983131833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggaccccccuuuucccggaaacuuucc-cuuuuu
            ++++-++++++++--++++-+++++--++|++++++
            ++++-++++++++--++++-+++++--++-++++++
    REV:    cacccggggggggggggguguuugaggggagaaaaa
	
	gaggaacggcagaaacccuagcagaugcuuuacccuauugauuuguggaccccccuuuucccggaaacuuucccuuuuugauccaaccccgggaaaaaacaacuuuuuuccccccccgggggacccccccccgcggaaaaaagaaaaauauaaaaaaaagaggggaguuugugggggggggggggcccaccaaaaaaaauuucuuuuuuugu
	.(((...((......))..(((....)))....)))........((((.((((((((..((((.(((((..((((((((...........(((((((((....)))))))))..((((((((.....)))))).))..................)))))).))..))))).))))..)))))))).))))((((((((.....)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-E11-16NOV2007-087--.471.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.61	MeanVal:	0.983131833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggaccccccuuuucccggaaacuuucc-cuuuuu
            ++++-++++++++--++++-+++++--++|++++++
            ++++-++++++++--++++-+++++--++-++++++
    REV:    cacccggggggggggggguguuugaggggagaaaaa
	
	ggcagaaacccuagcagaugcuuuacccuauugauuuguggaccccccuuuucccggaaacuuucccuuuuugauccaaccccgggaaaaaacaacuuuuuuccccccccgggggacccccccccgcggaaaaaagaaaaauauaaaaaaaagaggggaguuugugggggggggggggcccaccaaaaaaaauuucuuuuuuugug
	.(((((((....(((....)))...............((((.((((((((..((((.(((((..((((((((...........(((((((((....)))))))))..((((((((.....)))))).))..................)))))).))..))))).))))..)))))))).))))...............))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-E11-16NOV2007-087--.471.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.35	MeanVal:	0.824954833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuu-guggaccccccuuuucccggaaacuuucc-cuuuuu
            +++|++++-++++++++--++++-+++++--++|++++++
            +++-++++-++++++++--++++-+++++--++-++++++
    REV:    aaaccacccggggggggggggguguuugaggggagaaaaa
	
	ggcagaaacccuagcagaugcuuuacccuauugauuuguggaccccccuuuucccggaaacuuucccuuuuugauccaaccccgggaaaaaacaacuuuuuuccccccccgggggacccccccccgcggaaaaaagaaaaauauaaaaaaaagaggggaguuugugggggggggggggcccaccaaaaaaaauuucuuuuuuugug
	.(((((((....(((....)))............(((((((.((((((((..((((.(((((..((((((((...........(((((((((....)))))))))..((((((((.....)))))).))..................)))))).))..))))).))))..)))))))).)))).)))...........))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-E11-16NOV2007-087--.482.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.61	MeanVal:	0.983131833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggaccccccuuuucccggaaacuuucc-cuuuuu
            ++++-++++++++--++++-+++++--++|++++++
            ++++-++++++++--++++-+++++--++-++++++
    REV:    cacccggggggggggggguguuugaggggagaaaaa
	
	uagcagaugcuuuacccuauugauuuguggaccccccuuuucccggaaacuuucccuuuuugauccaaccccgggaaaaaacaacuuuuuuccccccccgggggacccccccccgcggaaaaaagaaaaauauaaaaaaaagaggggaguuugugggggggggggggcccaccaaaaaaaauuucuuuuuuugu
	.(((....)))...............((((.((((((((..((((.(((((..((((((((...........(((((((((....)))))))))..((((((((.....)))))).))..................)))))).))..))))).))))..)))))))).))))((((((((.....)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-E11-16NOV2007-087--.508.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.61	MeanVal:	0.983131833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggaccccccuuuucccggaaacuuucc-cuuuuu
            ++++-++++++++--++++-+++++--++|++++++
            ++++-++++++++--++++-+++++--++-++++++
    REV:    cacccggggggggggggguguuugaggggagaaaaa
	
	guggaccccccuuuucccggaaacuuucccuuuuugauccaaccccgggaaaaaacaacuuuuuuccccccccgggggacccccccccgcggaaaaaagaaaaauauaaaaaaaagaggggaguuugugggggggggggggcccaccaaaaaaaauuucuuuuuuugu
	((((.((((((((..((((.(((((..((((((((...........(((((((((....)))))))))..((((((((.....)))))).))..................)))))).))..))))).))))..)))))))).))))((((((((.....)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-E11-16NOV2007-087--.512.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.69	MeanVal:	0.421010166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccuuuucccggaaacuuucc-cuuuuu
            ++++++++--++++-+++++--++|++++++
            ++++++++--++++-+++++--++-++++++
    REV:    ggggggggggggguguuugaggggagaaaaa
	
	accccccuuuucccggaaacuuucccuuuuugauccaaccccgggaaaaaacaacuuuuuuccccccccgggggacccccccccgcggaaaaaagaaaaauauaaaaaaaagaggggaguuugugggggggggggggcccaccaaaaaaaauuucuuuuuuugu
	.((((((((..((((.(((((..((((((((...........(((((((((....)))))))))..((((((((.....)))))).))..................)))))).))..))))).))))..)))))))).....((((((((.....)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-F06-16NOV2007-038--.729.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.94	MeanVal:	0.909964666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaccccuuucccccccuuuuuuucccu
            ++++++-++++--++++++++-----+++++
            ++++++-++++--++++++++|||||+++++
    REV:    ccuuuuuggggggggggggga-----agggg
	
	ccccuugcccccuuucgcggaaaaccccuuucccccccuuuuuuucccuuuuuggggaaggggggggggggguuuuuccuauuaacuuacucccccgguuugaugaaauuaucuuuucuuucuuuccggggggggggggagggu
	.(((((.(((((......((((((.((((..((((((((.....(((((....)))))))))))))..)))).))))))............(((((((...((.((((......))))..))...)))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-F06-16NOV2007-038--.734.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.94	MeanVal:	0.909964666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaccccuuucccccccuuuuuuucccu
            ++++++-++++--++++++++-----+++++
            ++++++-++++--++++++++|||||+++++
    REV:    ccuuuuuggggggggggggga-----agggg
	
	ugcccccuuucgcggaaaaccccuuucccccccuuuuuuucccuuuuuggggaaggggggggggggguuuuuccuauuaacuuacucccccgguuugaugaaauuaucuuuucuuucuuuccggggggggggggagggugug
	.((.(((((((..((((((.((((..((((((((.....(((((....)))))))))))))..)))).))))))..........(((((((((...((.((((......))))..))...)))))))))..))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-F06-16NOV2007-038--.737.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.94	MeanVal:	0.909964666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaccccuuucccccccuuuuuuucccu
            ++++++-++++--++++++++-----+++++
            ++++++-++++--++++++++|||||+++++
    REV:    ccuuuuuggggggggggggga-----agggg
	
	ccccuuucgcggaaaaccccuuucccccccuuuuuuucccuuuuuggggaaggggggggggggguuuuuccuauuaacuuacucccccgguuugaugaaauuaucuuuucuuucuuuccggggggggggggagggu
	.(((((((..((((((.((((..((((((((.....(((((....)))))))))))))..)))).))))))..........(((((((((...((.((((......))))..))...)))))))))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-F06-16NOV2007-038--.746.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.94	MeanVal:	0.909964666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaccccuuucccccccuuuuuuucccu
            ++++++-++++--++++++++-----+++++
            ++++++-++++--++++++++|||||+++++
    REV:    ccuuuuuggggggggggggga-----agggg
	
	cggaaaaccccuuucccccccuuuuuuucccuuuuuggggaaggggggggggggguuuuuccuauuaacuuacucccccgguuugaugaaauuaucuuuucuuucuuuccgggggggggggg
	.((((((.((((..((((((((.....(((((....)))))))))))))..)))).))))))......((..(((((((((...((.((((......))))..))...)))))))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-F07-16NOV2007-053--.732.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccaucu--agagggaagcucgaggagugguggcuaggguuagc-uuucu
            +++----||++++++++++++++++++++++++++----+++++|+++++
            +++------++++++++++++++++++++++++++----+++++-+++++
    REV:    cgggaaaccuuuuuuuuugggcuuuuugccgccggaaaaaaucgcaaaga
	
	agccaucuagagggaagcucgaggagugguggcuaggguuagcuuucuuuguugcugguuucugagugaggaggcugcaaacgguccgucaauggagaaaccccuacccccuaaggggggaaaaacgguuuucccccaaaaaccggggaaaaacccaggaaaaaaaauugggaacaaaaggccccaaaaaaggcccagaaacgcuaaaaaaggccgccguuuuucggguuuuuuuuuccaaagggcc
	.(((....((((((((((((((((((((((((((....(((((((((((((((.(((((((((..((...(((((((....))).)).)).))..)))))))(((.(((((....)))))......((((((.((((.......)))).)))))).)))..........)).)))))..((((........)))).))))).)))))....))))))))))))))))))))))))))......))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-F07-16NOV2007-053--.732.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0.0116119999999995	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccaucu--agagggaagcucgaggagugguggcuaggguuagc-uuucu
            +++----||+++--+++++++++++++++++++++----+++++|+++++
            +++------+++--+++++++++++++++++++++----+++++-+++++
    REV:    cgggaaaccuuuuuuuuugggcuuuuugccgccggaaaaaaucgcaaaga
	
	agccaucuagagggaagcucgaggagugguggcuaggguuagcuuucuuuguugcugguuucugagugaggaggcugcaaacgguccgucaauggagaaaccccuacccccuaaggggggaaaaacgguuuucccccaaaaaccggggaaaaacccaggaaaaaaaauugggaacaaaaggccccaaaaaaggcccagaaacgcuaaaaaaggccgccguuuuucggguuuuuuuuuccaaagggcc
	.(((....(((..(((((((((((((((((((((....(((((((((((((((.(((((((((..((...(((((((....))).)).)).))..)))))))(((.(((((....)))))......((((((.((((.......)))).)))))).)))..........)).)))))..((((........)))).))))).)))))....)))))))))))))))))))))..)))......))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-245-F07-16NOV2007-053--.844.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.382278999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcccc-----aaaaaaggccc-agaaac----gcu
            +++++-|||||+++++++++++|++++++||||+++
            +++++------+++++++++++-++++++----+++
    REV:    ccgggaaaccuuuuuuuuugggcuuuuugccgccgg
	
	aaggggggaaaaacgguuuucccccaaaaaccggggaaaaacccaggaaaaaaaauugggaacaaaaggccccaaaaaaggcccagaaacgcuaaaaaaggccgccguuuuucggguuuuuuuuuccaaagggcccccccccccccug
	.(((((((......((((((.((((.......)))).))))))..((........(((....)))..(((((.((((((((((((((((((((......)))....)))))).)))))))))))......))))).))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-B02-16NOV2007-014--.674.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.16	MeanVal:	0.537074999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggcuuuuuccuuaacuccccgccuu--uugag
            ++++++++------++++-++++-+++++--||+++++
            ++++++++----||++++|++++-+++++----+++++
    REV:    ccccccccuugu--gggg-ugagugguggcuucaacuc
	
	uuuuuccccuuugggagaaggggggggcuuuuuccuuaacuccccgccuuuugagguuuucucaacuucgguggugagugggguguuccccccccaagcgggggggggggggggguccaaaaaauuuuuucuugggguuuuuccuccccccccgcc
	.(((((((....)))))))((((((((......((((.((((.(((((..(((((.....)))))....))))).))))))))....))))))))..(((((((((((((..((..((...((........)).))..))..))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-B02-16NOV2007-014--.674.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.16	MeanVal:	0.537074999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggcuuuuuccuuaacuccccgccuu--uugag
            ++++++++------++++-++++-+++++--||+++++
            ++++++++----||++++|++++-+++++----+++++
    REV:    ccccccccuugu--gggg-ugagugguggcuucaacuc
	
	uuuuuccccuuugggagaaggggggggcuuuuuccuuaacuccccgccuuuugagguuuucucaacuucgguggugagugggguguuccccccccaagcgggggggggggggggguccaaaaaauuuuuucuugggguuuuuccuccccccccgcc
	.(((((((....)))))))((((((((......((((.((((.(((((..(((((.....)))))....))))).))))))))....))))))))..(((((((((((((..((..((.((.((....)).)).))..))..))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-B02-16NOV2007-014--.686.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.16	MeanVal:	0.537074999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggcuuuuuccuuaacuccccgccuu--uugag
            ++++++++------++++-++++-+++++--||+++++
            ++++++++----||++++|++++-+++++----+++++
    REV:    ccccccccuugu--gggg-ugagugguggcuucaacuc
	
	gggagaaggggggggcuuuuuccuuaacuccccgccuuuugagguuuucucaacuucgguggugagugggguguuccccccccaagcgggggggggggggggguccaaaaaauuuuuucuugggguuuuuccuccccccccgcccg
	((.....((((((((......((((.((((.(((((..(((((.....)))))....))))).))))))))....))))))))..(((((((((((((..((..((...((........)).))..))..))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-B02-16NOV2007-014--.686.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.16	MeanVal:	0.537074999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggcuuuuuccuuaacuccccgccuu--uugag
            ++++++++------++++-++++-+++++--||+++++
            ++++++++----||++++|++++-+++++----+++++
    REV:    ccccccccuugu--gggg-ugagugguggcuucaacuc
	
	gggagaaggggggggcuuuuuccuuaacuccccgccuuuugagguuuucucaacuucgguggugagugggguguuccccccccaagcgggggggggggggggguccaaaaaauuuuuucuugggguuuuuccuccccccccgcccg
	((.....((((((((......((((.((((.(((((..(((((.....)))))....))))).))))))))....))))))))..(((((((((((((..((..((.((.((....)).)).))..))..))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-B02-16NOV2007-014--.692.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.16	MeanVal:	0.537074999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggcuuuuuccuuaacuccccgccuu--uugag
            ++++++++------++++-++++-+++++--||+++++
            ++++++++----||++++|++++-+++++----+++++
    REV:    ccccccccuugu--gggg-ugagugguggcuucaacuc
	
	aggggggggcuuuuuccuuaacuccccgccuuuugagguuuucucaacuucgguggugagugggguguuccccccccaagcgggggggggggggggguccaaaaaauuuuuucuugggguuuuuccuccccccccgcc
	.((((((((......((((.((((.(((((..(((((.....)))))....))))).))))))))....))))))))..(((((((((((((..((..((...((........)).))..))..))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-B02-16NOV2007-014--.692.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.16	MeanVal:	0.537074999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggcuuuuuccuuaacuccccgccuu--uugag
            ++++++++------++++-++++-+++++--||+++++
            ++++++++----||++++|++++-+++++----+++++
    REV:    ccccccccuugu--gggg-ugagugguggcuucaacuc
	
	aggggggggcuuuuuccuuaacuccccgccuuuugagguuuucucaacuucgguggugagugggguguuccccccccaagcgggggggggggggggguccaaaaaauuuuuucuugggguuuuuccuccccccccgcc
	.((((((((......((((.((((.(((((..(((((.....)))))....))))).))))))))....))))))))..(((((((((((((..((..((.((.((....)).)).))..))..))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.350.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	uuuccggaguugagcuuggaagucuuuucagggagaaggauuccagcagugguuuuggaaggaggaacaaucuucucgaucaaaacccgauucaaggccggaaucaaacgcuucgccauuucugcgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	.((((((..((((((.(((((..((((((...))))))..)))))))...((((((((..((((((....))))))...))))))))....))))..)))))).....(((.(((...(((((((.......))))))).........(((((..........((((((.....)))))).(((((((.....)))))))..))))).))).)))(((((((((..((((((((.......)))))))).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.350.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	uuuccggaguugagcuuggaagucuuuucagggagaaggauuccagcagugguuuuggaaggaggaacaaucuucucgaucaaaacccgauucaaggccggaaucaaacgcuucgccauuucugcgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	.((((((..((((((.(((((..((((((...))))))..)))))))...((((((((..((((((....))))))...))))))))....))))..)))))).....(((.(((...(((((((.......))))))).........(((((..........((((((.....)))))).(((((((.....)))))))..))))).))).)))(((((((((...((.(((((......))))).)).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.447.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	ccggaaucaaacgcuucgccauuucugcgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	.(((.((((....((((....(((((((.......)))))))......))))....))))......((((((.....)))))).(((((((.....))))))).......)))....((((((((((..((((((((.......)))))))).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.447.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-0.923449333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggcccaacccccccuuuucccccgacgcg---------gugccccuuuuu
            ++-++++--++++++++--+++++++-----|||||||||++-+++++++++
            ++-++++||++++++++||+++++++--------------++-+++++++++
    REV:    ccgcggg--gggggggg--aggggguguuuuuuuaaaaaauagggggaggaa
	
	ccggaaucaaacgcuucgccauuucugcgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	((...((((....((((....(((((((.......)))))))......))))....))))......((((((.....)))))).)).((.((((..((((((((..(((((((.....((.(((((((((..((..(((((((.(((((((((......)))))))))........)))))))..))(((((((((.....)))))))))......................))))))))).))..............))))))))))))))))))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.447.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	ccggaaucaaacgcuucgccauuucugcgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	.(((.((((....((((....(((((((.......)))))))......))))....))))......((((((.....)))))).(((((((.....))))))).......)))....((((((((((...((.(((((......))))).)).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.450.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	gaaucaaacgcuucgccauuucugcgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	........(((.(((...(((((((.......))))))).........(((((..........((((((.....)))))).(((((((.....)))))))..))))).))).)))(((((((((..((((((((.......)))))))).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.450.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	gaaucaaacgcuucgccauuucugcgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	........(((.(((...(((((((.......))))))).........(((((..........((((((.....)))))).(((((((.....)))))))..))))).))).)))(((((((((...((.(((((......))))).)).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.457.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	acgcuucgccauuucugcgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	.(((.(((...(((((((.......))))))).........(((((..........((((((.....)))))).(((((((.....)))))))..))))).))).)))(((((((((..((((((((.......)))))))).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.457.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	acgcuucgccauuucugcgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	.(((.(((...(((((((.......))))))).........(((((..........((((((.....)))))).(((((((.....)))))))..))))).))).)))(((((((((...((.(((((......))))).)).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.461.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	uucgccauuucugcgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	.(((...(((((((.......))))))).........(((((..........((((((.....)))))).(((((((.....)))))))..))))).)))...((((((((((..((((((((.......)))))))).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.461.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	uucgccauuucugcgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	.(((...(((((((.......))))))).........(((((..........((((((.....)))))).(((((((.....)))))))..))))).)))...((((((((((...((.(((((......))))).)).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.467.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	auuucugcgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	.(((((((.......))))))).........(((((..........((((((.....)))))).(((((((.....)))))))..))))).......((((((((((..((((((((.......)))))))).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.467.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	auuucugcgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	.(((((((.......))))))).........(((((..........((((((.....)))))).(((((((.....)))))))..))))).......((((((((((...((.(((((......))))).)).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.474.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	cgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	.(((((.((..((((........................((((((.....)))))).(((((((.....))))))).))))..)))))))((((((((((..((((((((.......)))))))).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.474.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	cgugucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	.(((((.((..((((........................((((((.....)))))).(((((((.....))))))).))))..)))))))((((((((((...((.(((((......))))).)).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.477.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	gucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	(((.((..((((........................((((((.....)))))).(((((((.....))))))).))))..)))))..((((((((((..((((((((.......)))))))).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.477.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	gucugguagagagaaauagaagggagugauacaaguggggaucagcuauccccggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	(((.((..((((........................((((((.....)))))).(((((((.....))))))).))))..)))))..((((((((((...((.(((((......))))).)).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.497.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	agggagugauacaaguggggaucagcuauccccggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	.(((((..........((((((.....)))))).(((((((.....)))))))..))))).......((((((((((..((((((((.......)))))))).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.497.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	agggagugauacaaguggggaucagcuauccccggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	.(((((..........((((((.....)))))).(((((((.....)))))))..))))).......((((((((((...((.(((((......))))).)).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.511.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-0.923449333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggcccaacccccccuuuucccccgacgcg---------gugccccuuuuu
            ++-++++--++++++++--+++++++-----|||||||||++-+++++++++
            ++-++++||++++++++||+++++++--------------++-+++++++++
    REV:    ccgcggg--gggggggg--aggggguguuuuuuuaaaaaauagggggaggaa
	
	guggggaucagcuauccccggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	.(((((((.....)))))))...((.((((..((((((((..(((((((.....((.(((((((((..((..(((((((.(((((((((......)))))))))........)))))))..))(((((((((.....)))))))))......................))))))))).))..............))))))))))))))))))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.513.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-0.923449333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggcccaacccccccuuuucccccgacgcg---------gugccccuuuuu
            ++-++++--++++++++--+++++++-----|||||||||++-+++++++++
            ++-++++||++++++++||+++++++--------------++-+++++++++
    REV:    ccgcggg--gggggggg--aggggguguuuuuuuaaaaaauagggggaggaa
	
	ggggaucagcuauccccggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	((((((.....))))))....((.((((..((((((((..(((((((.....((.(((((((((..((..(((((((.(((((((((......)))))))))........)))))))..))(((((((((.....)))))))))......................))))))))).))..............))))))))))))))))))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.525.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	-0.968145000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccaacccccccuuuucccccgacgcg---------gugccccuuuuu
            ++++--++++++++--+++++++-----|||||||||++-+++++++++
            ++++||++++++++||+++++++--------------++-+++++++++
    REV:    cggg--gggggggg--aggggguguuuuuuuaaaaaauagggggaggaa
	
	uccccggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcg
	.(((....))).((((..((((((((..(((((((.....((.(((((((((..((..(((((((.(((((((((......)))))))))........)))))))..))(((((((((.....)))))))))......................))))))))).))..............))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.529.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	cggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	.(((((((......)))))))..............((((((((((..((((((((.......)))))))).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.529.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	cggggggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	.(((((((......)))))))..............((((((((((...((.(((((......))))).)).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.534.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-0.923449333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggcccaacccccccuuuucccccgacgcg---------gugccccuuuuu
            ++-++++--++++++++--+++++++-----|||||||||++-+++++++++
            ++-++++||++++++++||+++++++--------------++-+++++++++
    REV:    ccgcggg--gggggggg--aggggguguuuuuuuaaaaaauagggggaggaa
	
	ggggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	((.((((..((((((((..(((((((.....((.(((((((((..((..(((((((.(((((((((......)))))))))........)))))))..))(((((((((.....)))))))))......................))))))))).))..............))))))))))))))))))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.536.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	-0.859966333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcccaacccccccuuuucccccgacgcg---------gugccccuuuuu
            +++----+++++++++++++++++-----|||||||||++-+++++++++
            +++--||+++++++++++++++++--------------++-+++++++++
    REV:    ccgcg--ggggggggggaggggguguuuuuuuaaaaaauagggggaggaa
	
	ggcccaacccccccuuuucccccgacgcggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	(((....(((((((((((((((((.....((.(((((((((..((..(((((((.(((((((((......)))))))))........)))))))..))(((((((((.....)))))))))......................))))))))).))..............)))))))))))))))))..)))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.563.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	cggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	.((((((((((..((((((((.......)))))))).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.563.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	cggugccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcgcc
	.((((((((((...((.(((((......))))).)).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.567.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	gccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcg
	(((((((..((((((((.......)))))))).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-C08-16NOV2007-060--.567.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.166532	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuucc-cc-------------------------ccgggggg
            ++++-++++++-+++++++------++++--++|++|||||||||||||||||||||||||++++++++
            ++++-++++++-+++++++-----|++++--++-++-------------------------++++++++
    REV:    ggggaggggguguuuuuuuaaaaa-auagggggaggaaaaaaauaaaaagaggaaaaagugggcccccc
	
	gccccuuuuuccggagaaauauuguuuuuggggccccacccccggaaaaaaaaacaaauauuuuccccccggggggcggacccccccgggugaaaaaggagaaaaauaaaaaaaggagggggauaaaaaauuuuuuugugggggagggggggggggcg
	(((((((...((.(((((......))))).)).((((.((((((.(((((((......((((..((((((((((((.....)))))))).........................)).))..)))).....))))))).)))))).)))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-D01-16NOV2007-009--.546.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-1.21331116666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggcugcu---gcugcugccgccgcugcggauuucg
            ++++-++-|||+++-+++++++++++-----+++++
            ++++-++----+++-+++++++++++----|+++++
    REV:    aucgucgucauuggagacgguggcggagag-agagc
	
	cgcuugaagggcauggcugcugcugcugccgccgcugcggauuucgagagcgagagagaggcgguggcagagguuacugcugcuacuaggguuuucgaauggaauuucgcccccacugaacccuccaagucaaagagggggggaaaacccgaaagggaauuauaaaaaaaaacccgggggguuuucuccccuugug
	.(((((.((((..((((.((.(((.(((((((((((.....(((((....)))))....))))))))))).)))....)).))))...(((....((((......))))..)))......)))).))))).....(((((((((((((((....(((...............)))...)))))))))))))))...

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-D01-16NOV2007-009--.802.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.16	MeanVal:	0.153233666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaaau--aauccguuccccgccucuuuuucuc
            ++++++-||+++++---++++-++++++++++++
            ++++++---+++++|||++++|++++++++++++
    REV:    ucuuuuuuuuuggg---gggg-ggagaaaagggg
	
	aggaaauaauccguuccccgccucuuuuucucuccuuuuucggggaaaagaggggggggguuuuuuuuucucauauaccuucucacccucuuguguggagaaguuauucuuuuucuuuuuuugugugggguggaggaggggcgucuuuuguucuccccccucacacaagacggguggggugg
	((((((.(((((...((((.((((((((((((.........)))))))))))))))))))))...))))))......((.((((((((........(((((((.....)))))))...((((((((((((.((.(((.(((((.....)))))))))))))))))))))).)))))))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-D01-16NOV2007-009--.905.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.340672166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauucuuuuucuuuuuuugugugggguggaggaggggcg
            ++++++----++--++++++++++++-++-+++-+++++
            ++++++-|||++--++++++++++++|++|+++|+++++
    REV:    guggggu---gggcagaacacacucc-cc-ccu-cuugu
	
	uuauucuuuuucuuuuuuugugugggguggaggaggggcgucuuuuguucuccccccucacacaagacggguggggugg
	.((((((....((..((((((((((((.((.(((.(((((.....))))))))))))))))))))))..)).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-D06-16NOV2007-042--.533.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccuuccuuccc-accagcc--ccgcc--ggauu
            +++++++++++++-|++++-++||+++++||+++++
            +++++++++++++--++++-++--+++++--+++++
    REV:    agggggggggggguuugguggguuggcggugccuaa
	
	uccccggggcaccccccgucauucgaggggguccccuuccuucccaccagccccgccggauucccaacugcgguugaccuugcgggaacguuaacccccaaaauccguggcgguugggugguuuggggggggggggagcuagcccccuaaaaggaggcgaaauaaaaacccccggggccgccuuuuuacccccgaagggggggaaaaacgguu
	.((((((((..(((((((.....)).)))))(((((((((((((.((((.((((((((((((..((((....))))...(((.(((........))).))))))))..)))))..)).))))..)))))))))))))....(((.((.....)).)))...........))))))))..((((((((.(((((....))))).))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-D06-16NOV2007-042--.537.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	3.91653966666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucccaccagccccgccggauu-cccaacugcgguugaccuugcggg
            ++++++-++--++++-+++++++|+++++++++-++-++--+++-+++
            ++++++|++||++++|+++++++-+++++++++-++-++--+++-+++
    REV:    gagggg-gg--gggg-gguuugguggguuggcggugccuaaaaccccc
	
	cggggcaccccccgucauucgaggggguccccuuccuucccaccagccccgccggauucccaacugcgguugaccuugcgggaacguuaacccccaaaauccguggcgguugggugguuuggggggggggggagcuagcccccuaaaaggaggcgaaauaaaaacccccggggccgccuuuuuacccccgaagggggggaaaaacgguuuuccc
	.((((.((((((((.....)).))))))))))...((((((.((..((((.((((((((((((((((.((.((..(((.(((........))).)))..)).)).))))))))).)))))))))))))))))))...(((.((.....)).)))...............((((..((((((((.(((((....))))).))))).)))..))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-D06-16NOV2007-042--.558.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccuuccuuccc-accagcc--ccgcc--ggauu
            +++++++++++++-|++++-++||+++++||+++++
            +++++++++++++--++++-++--+++++--+++++
    REV:    agggggggggggguuugguggguuggcggugccuaa
	
	aggggguccccuuccuucccaccagccccgccggauucccaacugcgguugaccuugcgggaacguuaacccccaaaauccguggcgguugggugguuuggggggggggggagcuagcccccuaaaaggaggcgaaauaaaaacccccggggccgccuuuuuacccccgaagggggggaaaaacgguuuuccc
	.((((((((((((((((((.((((.((((((((((((..((((....))))...(((.(((........))).))))))))..)))))..)).))))..)))))))))))))....(((.((.....)).)))..........)))))((((..((((((((.(((((....))))).))))).)))..))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-E09-16NOV2007-071--.252.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	0.361911	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucuugugaucuucuauaucuacucug-cucuucuucuuuguccgaugc
            +++-+++-+++++++--------++++|+++++++++-----+++--++
            +++|+++|+++++++||||||||++++-+++++++++-||||+++--++
    REV:    gag-acg-uagaaga--------agacagagaagaagu----ggucucg
	
	cgaagcuggauauuggugacugaaacucuugugaucuucuauaucuacucugcucuucuucuuuguccgaugcggcggcucuggugaagaagagacagaagaagaugcagaggagguggaaucguuggagcuaucugaacagaaacucaaauccaucaccccauucgggcucccuggaaccgaauccaacguccuucgcuucuuggauuguugguuaccauuuccgcuucu
	.(((((.(((...((((((((((..(((.(((.(((((((........(((((((((((((.....(((..((....))..))).))))))))).)))))))))))))))))((((((((..(((((((....(((....)))........((((....(((....))).....))))......)))))))...))))))))........))))))))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-F05-16NOV2007-037--.502.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.34385	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcugaaguugguaguagggaugagu-gccuuuaaagaggauggugauggguuaggcc
            +++---++-+++++++++---+++++|++++--------++++++++---++---+++
            +++---++|+++++++++|||+++++-++++||||||||++++++++|||++|||+++
    REV:    ucguuguc-gucgucguc---auucgucggg--------uuaccacu---cg---ugg
	
	aggccgccgaagcugaaguugguaguagggaugagugccuuuaaagaggauggugauggguuaggccuugugaacuuggugcucaccauugggcugcuuacugcugcugcuguugcugccauuuugugaagaggauuugguaugaguauuguuucuucuucuucccccccgcccuuuuaccggaacucugucccccuuuuuuuccuuuugggaagggggggggcuuuuuucuaaaacuccccccuguagggagauuuuuuaucuuugggggggggggggguuucgccccccccccagggggggggggguguggugguggccg
	.(((((((..(((...((.(((((((((...(((((((((........((((((((...((...(((..........))))))))))))))))).))))))))))))))))...)))(((((.....((((((((..(((((....)))))..))))))))..(((((((.(((.....(((((.....(((((((.((((((((....)))))))))))))))............(((((.......)))))..........)))))..((((((((((.....)))))))))).))).)))))))..)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-F05-16NOV2007-037--.502.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.34385	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcugaaguugguaguagggaugagu-gccuuuaaagaggauggugauggguuaggcc
            +++---++-+++++++++---+++++|++++--------++++++++---++---+++
            +++---++|+++++++++|||+++++-++++||||||||++++++++|||++|||+++
    REV:    ucguuguc-gucgucguc---auucgucggg--------uuaccacu---cg---ugg
	
	aggccgccgaagcugaaguugguaguagggaugagugccuuuaaagaggauggugauggguuaggccuugugaacuuggugcucaccauugggcugcuuacugcugcugcuguugcugccauuuugugaagaggauuugguaugaguauuguuucuucuucuucccccccgcccuuuuaccggaacucugucccccuuuuuuuccuuuugggaagggggggggcuuuuuucuaaaacuccccccuguagggagauuuuuuaucuuugggggggggggggguuucgccccccccccagggggggggggguguggugguggccg
	.(((((((..(((...((.(((((((((...(((((((((........((((((((...((...(((..........))))))))))))))))).))))))))))))))))...)))(((((.....((((((((..(((((....)))))..))))))))..(((((((.(((.....(((((.....((((((((..((.(((....)))))..))))))))............(((((.......)))))..........)))))..((((((((((.....)))))))))).))).)))))))..)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-F10-16NOV2007-070--.587.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	1.68588583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaaagcgccccaaaaaaggcc-cggaaaccc
            +++++++++++-+++++---++++++|+++----++
            +++++++++++|+++++-||++++++-+++||||++
    REV:    uuuuuuuuuug-ggggug--uuuuggcgcc----gg
	
	aaaaggucgacuuuacccccccguauauggggggccuaauuaaaaaaucuucuggccccugcuuuuuaccccccguaaagggggguaaaaacgguuuuuccacaaaaaaucgggggaaaaccccagaaaaaaaaaauuuggaaaaaaagcgccccaaaaaaggcccggaaaccccauaaaaaggccgcgguuuuguggggguuuuuuuuuuu
	.((((.....))))..(((((((....)))))))...............((((((((((((.((((((((((((.....)))))))))))).((.....)).........))))))......))))))...........(((((((((((.(((((...(((((((((....((........))))).)))))).)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-F10-16NOV2007-070--.615.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	1.68588583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaaagcgccccaaaaaaggcc-cggaaaccc
            +++++++++++-+++++---++++++|+++----++
            +++++++++++|+++++-||++++++-+++||||++
    REV:    uuuuuuuuuug-ggggug--uuuuggcgcc----gg
	
	ggggggccuaauuaaaaaaucuucuggccccugcuuuuuaccccccguaaagggggguaaaaacgguuuuuccacaaaaaaucgggggaaaaccccagaaaaaaaaaauuuggaaaaaaagcgccccaaaaaaggcccggaaaccccauaaaaaggccgcgguuuuguggggguuuuuuuuuuu
	.(((((((.................)))))))..((((((((((((.....))))))))))))((((((((.....))))))))((((....))))...............(((((((((((.(((((...(((((((((....((........))))).)))))).)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-F10-16NOV2007-070--.697.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	1.68588583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaaagcgccccaaaaaaggcc-cggaaaccc
            +++++++++++-+++++---++++++|+++----++
            +++++++++++|+++++-||++++++-+++||||++
    REV:    uuuuuuuuuug-ggggug--uuuuggcgcc----gg
	
	cgggggaaaaccccagaaaaaaaaaauuuggaaaaaaagcgccccaaaaaaggcccggaaaccccauaaaaaggccgcgguuuuguggggguuuuuuuuuuu
	.((((.....))))...............(((((((((((.(((((...(((((((((....((........))))).)))))).)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-246-F10-16NOV2007-070--.725.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	1.68588583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaaagcgccccaaaaaaggcc-cggaaaccc
            +++++++++++-+++++---++++++|+++----++
            +++++++++++|+++++-||++++++-+++||||++
    REV:    uuuuuuuuuug-ggggug--uuuuggcgcc----gg
	
	uggaaaaaaagcgccccaaaaaaggcccggaaaccccauaaaaaggccgcgguuuuguggggguuuuuuuuuuu
	.(((((((((((.(((((...(((((((((....((........))))).)))))).)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-247-A03-16NOV2007-031--.664.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.32882516666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucggggggg-ggggggu-uggccccaaggggg----gggggggggu
            +++++++--++|+++++++|+++------+++++||||++++++++++
            +++++++--++-+++++++-+++-----|+++++----++++++++++
    REV:    agggcucuuuuuccccccgcgccccacg-ccccccuuuccccccccca
	
	aguuucggggggggggggguuggccccaagggggggggggggguggcaaaaacccccccccuuuccccccgcaccccgcgccccccuuuuucucgggaaaaauuauuuuuuuuuugugggaccccaccccgcgggggaagaaaacaaaca
	..(((((((..((((((((((((......(((((((((((((((.......))))))))))....))))).....))).))))))).))..))))))).......(((((((((((((((.......)))))))))))))))........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-247-A03-16NOV2007-031--.664.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.32882516666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucggggggg-ggggggu-uggccccaaggggg----gggggggggu
            +++++++--++|+++++++|+++------+++++||||++++++++++
            +++++++--++-+++++++-+++-----|+++++----++++++++++
    REV:    agggcucuuuuuccccccgcgccccacg-ccccccuuuccccccccca
	
	aguuucggggggggggggguuggccccaagggggggggggggguggcaaaaacccccccccuuuccccccgcaccccgcgccccccuuuuucucgggaaaaauuauuuuuuuuuugugggaccccaccccgcgggggaagaaaacaaaca
	..(((((((..((((((((((((......(((((((((((((((.......))))))))))....))))).....))).))))))).))..))))))).......((((((..(((((((.......)))))))..))))))........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-247-A03-16NOV2007-031--.664.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-0.69842	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucggggggg-ggggggu-uggccccaagggggg--ggggggggugg
            +++++++--++|+++++++|+++------++++++||++++++++-++
            +++++++--++-+++++++-+++-----|++++++--++++++++|++
    REV:    agggcucuuuuuccccccgcgccccacg-ccccccuuuccccccc-cc
	
	aguuucggggggggggggguuggccccaagggggggggggggguggcaaaaacccccccccuuuccccccgcaccccgcgccccccuuuuucucgggaaaaauuauuuuuuuuuugugggaccccaccccgcgggggaagaaaacaaaca
	..(((((((..((((((((((((......((((((((((((((.((......))))))))))..)))))).....))).))))))).))..))))))).......(((((((((((((((.......)))))))))))))))........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.539.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.217379166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggguugggggucacccaaa--------------auuuuuuuc
            +++++++--++++++-+++-+++||||||||||||||+++++++++
            +++++++--++++++|+++-+++--------------+++++++++
    REV:    cccccccccucccua-ugguuuuuuucuccucuuuuauaaaaaaag
	
	gcugccguuugcgcagaaaugaacugguaucuaggguuuucugcaaucaaugggaagcgagagucccaaacuuguccccuuuuuuccucuugggaaagggggggccuuuuucucaaaucccccccuuuugguuuuucucaauucugggguggggggcuuuucccucccaacaggggggguugggggucacccaaaauuuuuuuccgcggaaaaaaauauuuucuccucuuuuuuugguaucccuccccccccccgcgcgggaga
	.((.((((....(((((((....((((...))))...)))))))......(((((...(((((((((......((((((((((((((....))))))))))))))..............((((((..((((......))))....)))).)))))))))))...)))))...(((((((..((((((.(((.((((((((((((....)))))))))..............))).)))))))))..)))))))...)))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.561.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.217379166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggguugggggucacccaaa--------------auuuuuuuc
            +++++++--++++++-+++-+++||||||||||||||+++++++++
            +++++++--++++++|+++-+++--------------+++++++++
    REV:    cccccccccucccua-ugguuuuuuucuccucuuuuauaaaaaaag
	
	acugguaucuaggguuuucugcaaucaaugggaagcgagagucccaaacuuguccccuuuuuuccucuugggaaagggggggccuuuuucucaaaucccccccuuuugguuuuucucaauucugggguggggggcuuuucccucccaacaggggggguugggggucacccaaaauuuuuuuccgcggaaaaaaauauuuucuccucuuuuuuugguaucccuccccccccccgcgcgggagaa
	.((((...))))..((((((((......(((((...(((((((((......((((((((((((((....))))))))))))))..............((((((..((((......))))....)))).)))))))))))...)))))...(((((((..((((((.(((.((((((((((((....)))))))))..............))).)))))))))..)))))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.574.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.217379166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggguugggggucacccaaa--------------auuuuuuuc
            +++++++--++++++-+++-+++||||||||||||||+++++++++
            +++++++--++++++|+++-+++--------------+++++++++
    REV:    cccccccccucccua-ugguuuuuuucuccucuuuuauaaaaaaag
	
	guuuucugcaaucaaugggaagcgagagucccaaacuuguccccuuuuuuccucuugggaaagggggggccuuuuucucaaaucccccccuuuugguuuuucucaauucugggguggggggcuuuucccucccaacaggggggguugggggucacccaaaauuuuuuuccgcggaaaaaaauauuuucuccucuuuuuuugguaucccuccccccccccgcgcgggagaa
	.((((((((......(((((...(((((((((......((((((((((((((....))))))))))))))..............((((((..((((......))))....)))).)))))))))))...)))))...(((((((..((((((.(((.((((((((((((....)))))))))..............))).)))))))))..)))))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.581.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.217379166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggguugggggucacccaaa--------------auuuuuuuc
            +++++++--++++++-+++-+++||||||||||||||+++++++++
            +++++++--++++++|+++-+++--------------+++++++++
    REV:    cccccccccucccua-ugguuuuuuucuccucuuuuauaaaaaaag
	
	gcaaucaaugggaagcgagagucccaaacuuguccccuuuuuuccucuugggaaagggggggccuuuuucucaaaucccccccuuuugguuuuucucaauucugggguggggggcuuuucccucccaacaggggggguugggggucacccaaaauuuuuuuccgcggaaaaaaauauuuucuccucuuuuuuugguaucccuccccccccccgcgcg
	((......(((((...(((((((((......((((((((((((((....))))))))))))))..............((((((..((((......))))....)))).)))))))))))...)))))...(((((((..((((((.(((.((((((((((((....)))))))))..............))).)))))))))..)))))))...)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.590.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	2.54097666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucccaacaggggggguugggggucacccaaa---------------auuuuuuuc
            +++++----+++++++--+++++----+++++|||||||||||||||+++++++++
            +++++----+++++++--+++++---|+++++---------------+++++++++
    REV:    gagggcgcgccccccccccucccuau-gguuuuuuucuccucuuuuauaaaaaaag
	
	gggaagcgagagucccaaacuuguccccuuuuuuccucuugggaaagggggggccuuuuucucaaaucccccccuuuugguuuuucucaauucugggguggggggcuuuucccucccaacaggggggguugggggucacccaaaauuuuuuuccgcggaaaaaaauauuuucuccucuuuuuuugguaucccuccccccccccgcgcgggaga
	(((((((..(((..........((((((((((((((....))))))))))))))......)))....((((((((.((((......))))....)))).)))).))))))).(((((....(((((((..(((((....((((((((((((((....)))))))))...............)))))...)))))..)))))))....))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.596.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	2.54097666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucccaacaggggggguugggggucacccaaa---------------auuuuuuuc
            +++++----+++++++--+++++----+++++|||||||||||||||+++++++++
            +++++----+++++++--+++++---|+++++---------------+++++++++
    REV:    gagggcgcgccccccccccucccuau-gguuuuuuucuccucuuuuauaaaaaaag
	
	cgagagucccaaacuuguccccuuuuuuccucuugggaaagggggggccuuuuucucaaaucccccccuuuugguuuuucucaauucugggguggggggcuuuucccucccaacaggggggguugggggucacccaaaauuuuuuuccgcggaaaaaaauauuuucuccucuuuuuuugguaucccuccccccccccgcgcgggaga
	.(((((((((......((((((((((((((....))))))))))))))..............((((((..((((......))))....)))).)))))))))))..(((((....(((((((..(((((....((((((((((((((....)))))))))...............)))))...)))))..)))))))....))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.612.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	2.54097666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucccaacaggggggguugggggucacccaaa---------------auuuuuuuc
            +++++----+++++++--+++++----+++++|||||||||||||||+++++++++
            +++++----+++++++--+++++---|+++++---------------+++++++++
    REV:    gagggcgcgccccccccccucccuau-gguuuuuuucuccucuuuuauaaaaaaag
	
	guccccuuuuuuccucuugggaaagggggggccuuuuucucaaaucccccccuuuugguuuuucucaauucugggguggggggcuuuucccucccaacaggggggguugggggucacccaaaauuuuuuuccgcggaaaaaaauauuuucuccucuuuuuuugguaucccuccccccccccgcgcgggaga
	((((((((((((((....))))))))))))))............(((((((((.((((......))))....)))).)))))........(((((....(((((((..(((((....((((((((((((((....)))))))))...............)))))...)))))..)))))))....))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-247-C03-16NOV2007-027--.701.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	2.54097666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucccaacaggggggguugggggucacccaaa---------------auuuuuuuc
            +++++----+++++++--+++++----+++++|||||||||||||||+++++++++
            +++++----+++++++--+++++---|+++++---------------+++++++++
    REV:    gagggcgcgccccccccccucccuau-gguuuuuuucuccucuuuuauaaaaaaag
	
	ccucccaacaggggggguugggggucacccaaaauuuuuuuccgcggaaaaaaauauuuucuccucuuuuuuugguaucccuccccccccccgcgcgggaga
	.(((((....(((((((..(((((....((((((((((((((....)))))))))...............)))))...)))))..)))))))....))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-247-G02-16NOV2007-004--.626.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.827882000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcg----ccuuccccccccaauuaacccugg
            ++++++-||||++--+++++++++++---++++++
            ++++++-----++--+++++++++++--|++++++
    REV:    cccccgaaggagggggggggggguugug-ggggcc
	
	gggggcgccuuccccccccaauuaacccugggccccggggguguuggggggggggggaggaagcccccauaagggggggauaaaaaaaaaaaccccggggcgccgcuuuuuuacccccggggg
	((((((.((..(((((((((((...((((((...))))))..)))))))))))..)).....))))))........................((((((((..............)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-247-G02-16NOV2007-004--.626.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-0.848992000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcg----ccuuccccccccaauuaacccugg
            ++++++-||||+++++++++++++++---++++++
            ++++++-----+++++++++++++++--|++++++
    REV:    cccccgaaggagggggggggggguugug-ggggcc
	
	gggggcgccuuccccccccaauuaacccugggccccggggguguuggggggggggggaggaagcccccauaagggggggauaaaaaaaaaaaccccggggcgccgcuuuuuuacccccggggg
	((((((.(((((((((((((((...((((((...))))))..))))))))))))))).....))))))........................((((((((..............)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-248-B02-16NOV2007-014--.181.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.0059990000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgggcccccuggggggaaaaac--ggccccaacccgaaaagggcccccuu
            +++++++-++++++++++++------||++++++---------+++++++++++
            +++++++-++++++++++++--------++++++-||||||||+++++++++++
    REV:    gggggccgggggggccccccaaacccuuccggggg--------uuccgggggaa
	
	aaaggggaaaaccccccaaaaacccccccuggaaaccgggggaacccccgaaaaagaaaaccccccuccacccagaaacccggguugggauuuuuuuuuuucccggggggaaacccccccgggcccccuggggggaaaaacggccccaacccgaaaagggcccccuuuuuuuggaauuuggcccaaacccgguugguccuccccacccccaagggggccuugggggccuucccaaaccccccgggggggccgggggaaaaauuuagggggcaaccccuggggggggggcccuuccccuuaaaccccaaaaaaccccccac
	.((((((((..((((((......((((((.((((..(((((....))))).(((((((((.(((.....((((........)))).))).))))))))))))).)))))).....(((((((.((((((((((((......((((((.........(((((((((((..(((((........)))))...((.(((......))).))..))))))))))).))))))........)))))))))))).))))))).....((((((((....)))))))).))))))...)))))))).....................

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-248-B02-16NOV2007-014--.193.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.0059990000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgggcccccuggggggaaaaac--ggccccaacccgaaaagggcccccuu
            +++++++-++++++++++++------||++++++---------+++++++++++
            +++++++-++++++++++++--------++++++-||||||||+++++++++++
    REV:    gggggccgggggggccccccaaacccuuccggggg--------uuccgggggaa
	
	cccccaaaaacccccccuggaaaccgggggaacccccgaaaaagaaaaccccccuccacccagaaacccggguugggauuuuuuuuuuucccggggggaaacccccccgggcccccuggggggaaaaacggccccaacccgaaaagggcccccuuuuuuuggaauuuggcccaaacccgguugguccuccccacccccaagggggccuugggggccuucccaaaccccccgggggggccgggggaaaaauuuagggggcaaccccuggggggggggcccuuccccuuaaaccccaaaaaaccc
	(((((......((((((.((((..(((((....))))).(((((((((.(((.....((((........)))).))).))))))))))))).)))))).....(((((((.((((((((((((......((((((.........(((((((((((..(((((........)))))...((.(((......))).))..))))))))))).))))))........)))))))))))).)))))))........(((((....)))))))))).((((.....))))..................

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-248-B02-16NOV2007-014--.249.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.0059990000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccgggcccccuggggggaaaaac--ggccccaacccgaaaagggcccccuu
            +++++++-++++++++++++------||++++++---------+++++++++++
            +++++++-++++++++++++--------++++++-||||||||+++++++++++
    REV:    gggggccgggggggccccccaaacccuuccggggg--------uuccgggggaa
	
	cacccagaaacccggguugggauuuuuuuuuuucccggggggaaacccccccgggcccccuggggggaaaaacggccccaacccgaaaagggcccccuuuuuuuggaauuuggcccaaacccgguugguccuccccacccccaagggggccuugggggccuucccaaaccccccgggggggccgggggaaaaauuuagggggcaaccccuggggggggggcccuuccccuuaaaccccaaaaaaccccccac
	.((((........)))).((((..........))))((((((.....(((((((.((((((((((((......((((((.........(((((((((((..(((((........)))))...((.(((......))).))..))))))))))).))))))........)))))))))))).)))))))........(((((....)))))((((.(((((.....)))))....))))......))))))..

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-248-C10-16NOV2007-076--.561.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	3.681725	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuauucgauc-cccgaaaggggggggcuu-uucccaaagcuucccgcggg
            +++------++|+++++--++++++++---|+++++-------+++++-++
            +++------++-+++++-|++++++++----+++++|||||||+++++-++
    REV:    ggaaaaaagagagggcuc-ccccccccacacaaggg-------gggcggcc
	
	aucuauucgauccccgaaaggggggggcuuuucccaaagcuucccgcgggaagggauuuccaaguuuugggggggggggcgguuuccgccccaaagggggggguggugggggccccaaaacccccccccuucuauuuuuucuccgggaaauaaauauucucucuuuguugggcuccaccccccgcgggagaaaaacaaacaaaaacuuuuuuuuaucccccccccggcggggggaacacacccccccccucgggagagaaaaaagga
	.(((......(((((((..((((((((...(((((.......(((((.((...((....)).......((((((((((((((...)))))))...(((((((((..((((...))))..)))))))))......(((((((((((((.((((((.........))))))(((.....))))))).)))))))))......................))))))))).))))))))))....)))))))).))))).))......))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-248-C10-16NOV2007-076--.561.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	4.253045	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuauucgauc-cccgaaaggggggggcuu-uucccaaagcuucccgcggg
            +++-++---++|+++++--++++++++---|+++++-------+++++-++
            +++-++---++-+++++-|++++++++----+++++|||||||+++++-++
    REV:    ggaaaaaagagagggcuc-ccccccccacacaaggg-------gggcggcc
	
	aucuauucgauccccgaaaggggggggcuuuucccaaagcuucccgcgggaagggauuuccaaguuuugggggggggggcgguuuccgccccaaagggggggguggugggggccccaaaacccccccccuucuauuuuuucuccgggaaauaaauauucucucuuuguugggcuccaccccccgcgggagaaaaacaaacaaaaacuuuuuuuuaucccccccccggcggggggaacacacccccccccucgggagagaaaaaagga
	.(((.((...(((((((..((((((((...(((((.......(((((.((...((....)).......((((((((((((((...)))))))...(((((((((..((((...))))..)))))))))......(((((((((((((.((((((.........))))))(((.....))))))).)))))))))......................))))))))).))))))))))....)))))))).))))).))...)).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-248-C10-16NOV2007-076--.565.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	1.45850166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgauccccgaaaggggggggcuu-uucccaaagcuucccgcggg
            +++--++-++++--++++++++---|+++++-------+++++-++
            +++--++|++++-|++++++++----+++++|||||||+++++-++
    REV:    aagagag-ggcuc-ccccccccacacaaggg-------gggcggcc
	
	auucgauccccgaaaggggggggcuuuucccaaagcuucccgcgggaagggauuuccaaguuuugggggggggggcgguuuccgccccaaagggggggguggugggggccccaaaacccccccccuucuauuuuuucuccgggaaauaaauauucucucuuuguugggcuccaccccccgcgggagaaaaacaaacaaaaacuuuuuuuuaucccccccccggcggggggaacacacccccccccucgggagagaaa
	.(((..((.((((..((((((((...(((((.......(((((.((...((....)).......((((((((((((((...)))))))...(((((((((..((((...))))..)))))))))......(((((((((((((.((((((.........))))))(((.....))))))).)))))))))......................))))))))).))))))))))....)))))))).))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-248-C10-16NOV2007-076--.570.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	2.07539	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uc-cccgaaaggggggggcuu-uucccaaagcuucccgcggg
            ++|+++++--++++++++---|+++++-------+++++-++
            ++-+++++-|++++++++----+++++|||||||+++++-++
    REV:    agagggcuc-ccccccccacacaaggg-------gggcggcc
	
	auccccgaaaggggggggcuuuucccaaagcuucccgcgggaagggauuuccaaguuuugggggggggggcgguuuccgccccaaagggggggguggugggggccccaaaacccccccccuucuauuuuuucuccgggaaauaaauauucucucuuuguugggcuccaccccccgcgggagaaaaacaaacaaaaacuuuuuuuuaucccccccccggcggggggaacacacccccccccucgggagag
	.(((((((..((((((((...(((((.......(((((.((...((....)).......((((((((((((((...)))))))...(((((((((..((((...))))..)))))))))......(((((((((((((.((((((.........))))))(((.....))))))).)))))))))......................))))))))).))))))))))....)))))))).))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-248-C11-16NOV2007-091--.1051.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	0.352426666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaaaaaaaacccuuggggccaccccaaauccuuuaaaaacccc
            +++++++++++----++++++++-++++----+++++-----++++
            +++++++++++-|||++++++++|++++||||+++++-----++++
    REV:    aaaauuuuuuua---aaccccgg-gggg----ggaaaaaaaggggg
	
	cgguuuuaauuucuccacccccaaaaaaccaauccuuuuaaaaaaaacccuuggggccaccccaaauccuuuaaaaaccccgggaagggggggaaaaaaaggggggggccccaaauuuuuuuaaaaa
	.((((((.................)))))).....(((((((((((....((((((((.((((....(((((.....((((.......)))).....))))))))))))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-248-C11-16NOV2007-091--.1085.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	0.352426666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaaaaaaaacccuuggggccaccccaaauccuuuaaaaacccc
            +++++++++++----++++++++-++++----+++++-----++++
            +++++++++++-|||++++++++|++++||||+++++-----++++
    REV:    aaaauuuuuuua---aaccccgg-gggg----ggaaaaaaaggggg
	
	cuuuuaaaaaaaacccuuggggccaccccaaauccuuuaaaaaccccgggaagggggggaaaaaaaggggggggccccaaauuuuuuuaaaaa
	.(((((((((((....((((((((.((((....(((((.....((((.......)))).....))))))))))))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-248-C11-16NOV2007-091--.1100.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	0.173382666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaggggggg-----aaaaaaagg-ggg
            +++++++++++-|||||+++++++--|+++
            +++++++++++------+++++++---+++
    REV:    cucuucuccccaaaaaauuuuuuuaaaccc
	
	cuuggggccaccccaaauccuuuaaaaaccccgggaagggggggaaaaaaaggggggggccccaaauuuuuuuaaaaaaccccucuucucc
	.((((((...))))))................(((((((((((.(((((((..(((....)))...)))))))......))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.730.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.10	MeanVal:	-1.582078	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggugggcuu------cucucc-cgccucccc
            ++++--++++||||||++++++|+++++++++
            ++++-|++++------++++++-+++++++++
    REV:    cccga-cggggugugugggggguguggggggg
	
	accggaaaaucuuguccccccuuuucucccuuuugggaagagggggggggcguuuuucucaaaaccuauccaccgguggggaagguuuuucuccauuuugggggggugaagggugggcuucucucccgccuccccacagacgggggggugugggggguguguggggcagccca
	...((((((...((((((((((((..((((....))))..)))))))))))).))))))....((((..(((..((((((((((...)))))))))).)))..))))...((((..(((((((((((((((((((......))))))))).))))))......)))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.743.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.10	MeanVal:	-1.582078	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggugggcuu------cucucc-cgccucccc
            ++++--++++||||||++++++|+++++++++
            ++++-|++++------++++++-+++++++++
    REV:    cccga-cggggugugugggggguguggggggg
	
	guccccccuuuucucccuuuugggaagagggggggggcguuuuucucaaaaccuauccaccgguggggaagguuuuucuccauuuugggggggugaagggugggcuucucucccgccuccccacagacgggggggugugggggguguguggggcagccca
	(((((((((((..((((....))))..)))))))))))............((((..(((..((((((((((...)))))))))).)))..))))...((((..(((((((((((((((((((......))))))))).))))))......)))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.786.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.10	MeanVal:	-1.582078	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggugggcuu------cucucc-cgccucccc
            ++++--++++||||||++++++|+++++++++
            ++++-|++++------++++++-+++++++++
    REV:    cccga-cggggugugugggggguguggggggg
	
	ucucaaaaccuauccaccgguggggaagguuuuucuccauuuugggggggugaagggugggcuucucucccgccuccccacagacgggggggugugggggguguguggggcagccca
	.......((((..(((..((((((((((...)))))))))).)))..))))...((((..(((((((((((((((((((......))))))))).))))))......)))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-248-D05-16NOV2007-041--.792.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.10	MeanVal:	-1.582078	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggugggcuu------cucucc-cgccucccc
            ++++--++++||||||++++++|+++++++++
            ++++-|++++------++++++-+++++++++
    REV:    cccga-cggggugugugggggguguggggggg
	
	aaccuauccaccgguggggaagguuuuucuccauuuugggggggugaagggugggcuucucucccgccuccccacagacgggggggugugggggguguguggggcagccca
	.((((..(((..((((((((((...)))))))))).)))..))))...((((..(((((((((((((((((((......))))))))).))))))......)))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-248-D12-16NOV2007-090--.1096.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-4.37880666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuucccuccgggga-----gggggggga
            ++++++++-++++++-|||||+++++++++
            ++++++++|++++++------+++++++++
    REV:    aaaaaggg-ggucccacacccccccccccu
	
	uuuuuucccuccggggaggggggggaacuuuucucccccccccccacacccugggggaaaaacccccccccgagaaaagaggggcggacccacaaccccgcccgcgaaaaggggggggcagaaaaccacccccacaaagcggcuuuuucuucucu
	.((((((((.((((((.(((((((((.......)))))))))......)))))))))))))).........((((((((((((((((..........))))))((.....(((((((........)).))))).....))..))))))..)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-248-E09-16NOV2007-071--.556.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuuuugg---gcccccucgggu--------gggaagacc-ccgaguuuacucuuuu
            +++++++--|||+++++---++++||||||||+++++++++|++-----+++++++++
            +++++++-----+++++---++++--------+++++++++-++---||+++++++++
    REV:    ccaaaaaaacaacggggccccccauuguuuuuuccuucugguggggu--gugggaaaa
	
	gguuuuugggcccccucgggugggaagaccccgaguuuacucuuuuccgaaaaaaagaaaaaagggugugggguggucuuccuuuuuuguuaccccccggggcaacaaaaaaacca
	(((((((..(((((...(((((((((((((((.....(((((((((.............)))))))))...)).)))))))))........))))...))))).....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-248-E09-16NOV2007-071--.565.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccccucgggu--------gggaagacc-ccgaguuuacucuuuu
            +++++---++++||||||||+++++++++|++-----+++++++++
            +++++---++++--------+++++++++-++---||+++++++++
    REV:    cggggccccccauuguuuuuuccuucugguggggu--gugggaaaa
	
	gcccccucgggugggaagaccccgaguuuacucuuuuccgaaaaaaagaaaaaagggugugggguggucuuccuuuuuuguuaccccccggggca
	(((((...(((((((((((((((.....(((((((((.............)))))))))...)).)))))))))........))))...))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-248-G05-16NOV2007-035--.774.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.86	MeanVal:	0.454056777777776	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaccc-guuucuccccuuuuuuuucc
            ++++++---|++--++++++++++++++++
            ++++++----++--++++++++++++++++
    REV:    ucuuuucuuucggggggggggagaaaaggg
	
	cggaaaacccguuucuccccuuuuuuuucccccuugcgggaaaagaggggggggggcuuucuuuucucuaaacaccaccccccgcccggugggaggga
	.((((((...((..((((((((((((((((.......))))))))))))))))..))....))))))..........((((((((...))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-248-G11-16NOV2007-083--.549.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	-1.40945583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucggggggggggguucccucccaagggggggg
            ++++-+++++++-++-++++++---++++++++
            ++++-+++++++-++-++++++|||++++++++
    REV:    gggcgcccccccacacgggggg---ccccccuc
	
	auucggggggggggguucccucccaaggggggggggggggccaaaacccccccgguucaccccgacccccggggcccuuuuccgggaaacaauuucgcuugugggcccccaccccgggaaaaaaaaccgcaauuuucuccccccggggggcacacccccccgcgggg
	.((((.(((((((.((.((((((...((((((((((((((......))))))(((((..(((((.....)))))...(((((((((..............((((....)))))))))))))...))))).......)))))))))))))).)).))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-248-H02-16NOV2007-002--.581.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	1.86333766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggcccccuucccuuuuucccaacccuuugccgccuuuuaccgggaua
            ++++++++++----++++++++++-------------------++++++
            ++++++++++-|||++++++++++-----------------||++++++
    REV:    ucccggggggc---gaaaaggguuuuccccuucuuuucccc--ccuugu
	
	gaaacacccccaaaaaaccagggguuuuccccccuugaaaaacucccuccggggcccccuucccuuuuucccaacccuuugccgccuuuuaccgggauaaaccuguuccccccuuuucuuccccuuuugggaaaagcggggggcccuuucuuucuaauaacucccccccuuaugaaagaguuuuuccauuuuuucgggggugagggggguuuuuucuccccccccaacagaggggggggggguggguggcaaaaaacaaccgccgcccgccg
	((((.(((((..........))))))))).......(((((((((((...((((((((((....((((((((((...................((((((....)))))).................)))))))))).)))))))))).............(((.(((((....((((((((......))))))))))))).))))))))))))))..((((((((......)))))))).((((((((((...........)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-248-H02-16NOV2007-002--.599.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	1.86333766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggcccccuucccuuuuucccaacccuuugccgccuuuuaccgggaua
            ++++++++++----++++++++++-------------------++++++
            ++++++++++-|||++++++++++-----------------||++++++
    REV:    ucccggggggc---gaaaaggguuuuccccuucuuuucccc--ccuugu
	
	cagggguuuuccccccuugaaaaacucccuccggggcccccuucccuuuuucccaacccuuugccgccuuuuaccgggauaaaccuguuccccccuuuucuuccccuuuugggaaaagcggggggcccuuucuuucuaauaacucccccccuuaugaaagaguuuuuccauuuuuucgggggugagggggguuuuuucuccccccccaacagaggggggggggguggguggcaaaaaacaaccgccgcccgccg
	.(((((......))))).(((((((((((...((((((((((....((((((((((...................((((((....)))))).................)))))))))).)))))))))).............(((.(((((....((((((((......))))))))))))).))))))))))))))..((((((((......)))))))).((((((((((...........)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-248-H02-16NOV2007-002--.616.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	1.86333766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggcccccuucccuuuuucccaacccuuugccgccuuuuaccgggaua
            ++++++++++----++++++++++-------------------++++++
            ++++++++++-|||++++++++++-----------------||++++++
    REV:    ucccggggggc---gaaaaggguuuuccccuucuuuucccc--ccuugu
	
	ugaaaaacucccuccggggcccccuucccuuuuucccaacccuuugccgccuuuuaccgggauaaaccuguuccccccuuuucuuccccuuuugggaaaagcggggggcccuuucuuucuaauaacucccccccuuaugaaagaguuuuuccauuuuuucgggggugagggggguuuuuucuccccccccaacagaggggggggggguggguggcaaaaaacaaccgccgcccgccg
	.(((((((((((...((((((((((....((((((((((...................((((((....)))))).................)))))))))).)))))))))).............(((.(((((....((((((((......))))))))))))).))))))))))))))..((((((((......)))))))).((((((((((...........)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-248-H02-16NOV2007-002--.630.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	1.86333766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggcccccuucccuuuuucccaacccuuugccgccuuuuaccgggaua
            ++++++++++----++++++++++-------------------++++++
            ++++++++++-|||++++++++++-----------------||++++++
    REV:    ucccggggggc---gaaaaggguuuuccccuucuuuucccc--ccuugu
	
	cggggcccccuucccuuuuucccaacccuuugccgccuuuuaccgggauaaaccuguuccccccuuuucuuccccuuuugggaaaagcggggggcccuuucuuucuaauaacucccccccuuaugaaagaguuuuuccauuuuuucgggggugagggggguuuuuucuccccccccaacagaggggggggggguggguggcaaaaaacaaccgccgcccgccg
	.((((((((((....((((((((((...................((((((....)))))).................)))))))))).)))))))))).............(((((((((((..((((((((......)))))))).((((...((((((......))))))))))....)))))))))))((((((((((...........)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-A02-16NOV2007-016--.791.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.0738719999999995	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaugggaaaauuu----uuuuccccuuuuuuuuuccc
            ++++++++++---||||++--++++++++++++++++
            ++++++++++-------++--++++++++++++++++
    REV:    auauuuuuuuuuuuuuugggggggggggagagaaggg
	
	uuaugggaaaauuuuuuuccccuuuuuuuuucccuucugggaagagaggggggggggguuuuuuuuuuuuuuauac
	.((((((((((...((..((((((((((((((((....))))))))))))))))..)).......)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-A02-16NOV2007-016--.794.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.22	MeanVal:	0.233703777777777	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaauuuuuuuccccuuuuuuuuuccc
            +++++++---++--++++++++++++++++
            +++++++---++--++++++++++++++++
    REV:    uuuuuuuuuugggggggggggagagaaggg
	
	ugggaaaauuuuuuuccccuuuuuuuuucccuucugggaagagaggggggggggguuuuuuuuuuu
	.(((((((...((..((((((((((((((((....))))))))))))))))..))...))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-A02-16NOV2007-016--.794.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.36	MeanVal:	0.314777222222222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaauuuuuuuccccuuuuuuuuuccc
            +++++++---++--+++++--+++++++++
            +++++++---++--+++++--+++++++++
    REV:    uuuuuuuuuugggggggggggagagaaggg
	
	ugggaaaauuuuuuuccccuuuuuuuuucccuucugggaagagaggggggggggguuuuuuuuuuu
	.(((((((...((..(((((..(((((((((....)))))))))..)))))..))...))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-B05-16NOV2007-045--.918.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.36	MeanVal:	4.033592	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggccgguguuug---ugugggguuuuuuuucuagggg
            +++--+++++++-|||++++--++++++++++-+++++
            +++--+++++++----++++-|++++++++++|+++++
    REV:    cccccccauaaaaaaaacaca-caaaaaagag-ucccc
	
	agggccgguguuugugugggguuuuuuuucuaggggccccccccccccccugagaaaaaacacacaaaaaaaauaccccccca
	.(((..(((((((.((((..((((((((((.(((((..........))))))))))))))).))))....)))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.532.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	2.93786333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuggccccuuuuucc---ggaaaaauauuucuuuuuuggggc-ccccccccccggaaaaaaaaacaa-cuuuuuauccc---------------------------cccccggggg
            ++++++--+++++++++++|||++++++++-+++-++++-++++++|++++++++++-----------+++|++++++-++++|||||||||||||||||||||||||||++++++++++
            ++++++||+++++++++++---++++++++|+++-++++-++++++-++++++++++-----||||||+++-++++++|++++---------------------------++++++++++
    REV:    gguggg--gggggggaagguguucuuuuua-aaacaaaacaccccgcgggggggggggggga------guuagaggag-agggaagaaaaaaaauuuaagagaaaaaaaugggggccccc
	
	uucggggggaggucgguugccuccagggugggggggggggugccacaaacccccccguuuccccccgaccgccuggccccuuuuuccggaaaaauauuucuuuuuuggggcccccccccccggaaaaaaaaacaacuuuuuauccccccccgggggacacccccccccggggguaaaaaaagagaauuuaaaaaaaagaagggagaggagauugaggggggggggggggcgccccacaaaacaaaauuuuucuuguggaagggggggggguggg
	.(((((((((((.(((...(((((.....))))).((((((.......))))))))))))))))))))((((((..(((((((((((((((((((.(((.((((.((((((((((((((((...........(((((((((.((((((((((((((.......))))))))))...........................)))))))))).))).....)))))))))).)))))).)))).)))))))))))...))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.532.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	6.02673833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuggccccuuuuucc---ggaaaaauauuucuuuuuuggggc-ccccccccccggaaaaaaaaacaa-cuuuuuauccc
            ++++++--+++++++++++|||++++++++-+++-++++-++++++|++++++++++-----------+++|++++++-++++
            ++++++||+++++++++++---++++++++|+++-++++-++++++-++++++++++-----||||||+++-++++++|++++
    REV:    gguggg--gggggggaagguguucuuuuua-aaacaaaacaccccgcgggggggggggggga------guuagaggag-aggg
	
	uucggggggaggucgguugccuccagggugggggggggggugccacaaacccccccguuuccccccgaccgccuggccccuuuuuccggaaaaauauuucuuuuuuggggcccccccccccggaaaaaaaaacaacuuuuuauccccccccgggggacacccccccccggggguaaaaaaagagaauuuaaaaaaaagaagggagaggagauugaggggggggggggggcgccccacaaaacaaaauuuuucuuguggaagggggggggguggg
	.(((((((((((.(((...(((((.....))))).((((((.......))))))))))))))))))))((((((..(((((((((((((((((((.(((.((((.((((((((((((((((...........(((((((((.((((((((((((((.......)))))))))).....(((.....)))...........)))))))))).))).....)))))))))).)))))).)))).)))))))))))...))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.532.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.9859125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuggccccuuuuucc---ggaaaaauauuucuuuuuuggggc-ccccccccccggaaaaaaaaacaa-cuuuuuauccc---------------------------cccccggggg
            ++++++--+++++--++++|||++++++++-+++-++++-++++++|++++++++++-----------+++|++++++-++++|||||||||||||||||||||||||||++++++++++
            ++++++||+++++--++++---++++++++|+++-++++-++++++-++++++++++-----||||||+++-++++++|++++---------------------------++++++++++
    REV:    gguggg--gggggggaagguguucuuuuua-aaacaaaacaccccgcgggggggggggggga------guuagaggag-agggaagaaaaaaaauuuaagagaaaaaaaugggggccccc
	
	uucggggggaggucgguugccuccagggugggggggggggugccacaaacccccccguuuccccccgaccgccuggccccuuuuuccggaaaaauauuucuuuuuuggggcccccccccccggaaaaaaaaacaacuuuuuauccccccccgggggacacccccccccggggguaaaaaaagagaauuuaaaaaaaagaagggagaggagauugaggggggggggggggcgccccacaaaacaaaauuuuucuuguggaagggggggggguggg
	.(((((((((((.(((...(((((.....))))).((((((.......))))))))))))))))))))((((((..(((((..((((((((((((.(((.((((.((((((((((((((((...........(((((((((.((((((((((((((.......))))))))))...........................)))))))))).))).....)))))))))).)))))).)))).)))))))))))...))))..))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.539.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	2.93786333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuggccccuuuuucc---ggaaaaauauuucuuuuuuggggc-ccccccccccggaaaaaaaaacaa-cuuuuuauccc---------------------------cccccggggg
            ++++++--+++++++++++|||++++++++-+++-++++-++++++|++++++++++-----------+++|++++++-++++|||||||||||||||||||||||||||++++++++++
            ++++++||+++++++++++---++++++++|+++-++++-++++++-++++++++++-----||||||+++-++++++|++++---------------------------++++++++++
    REV:    gguggg--gggggggaagguguucuuuuua-aaacaaaacaccccgcgggggggggggggga------guuagaggag-agggaagaaaaaaaauuuaagagaaaaaaaugggggccccc
	
	ggaggucgguugccuccagggugggggggggggugccacaaacccccccguuuccccccgaccgccuggccccuuuuuccggaaaaauauuucuuuuuuggggcccccccccccggaaaaaaaaacaacuuuuuauccccccccgggggacacccccccccggggguaaaaaaagagaauuuaaaaaaaagaagggagaggagauugaggggggggggggggcgccccacaaaacaaaauuuuucuuguggaagggggggggguggg
	((((((.....)))))).(((.((((((((((((.......))))))))...)))))))..((((((..(((((((((((((((((((.(((.((((.((((((((((((((((...........(((((((((.((((((((((((((.......))))))))))...........................)))))))))).))).....)))))))))).)))))).)))).)))))))))))...))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.539.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	6.02673833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuggccccuuuuucc---ggaaaaauauuucuuuuuuggggc-ccccccccccggaaaaaaaaacaa-cuuuuuauccc
            ++++++--+++++++++++|||++++++++-+++-++++-++++++|++++++++++-----------+++|++++++-++++
            ++++++||+++++++++++---++++++++|+++-++++-++++++-++++++++++-----||||||+++-++++++|++++
    REV:    gguggg--gggggggaagguguucuuuuua-aaacaaaacaccccgcgggggggggggggga------guuagaggag-aggg
	
	ggaggucgguugccuccagggugggggggggggugccacaaacccccccguuuccccccgaccgccuggccccuuuuuccggaaaaauauuucuuuuuuggggcccccccccccggaaaaaaaaacaacuuuuuauccccccccgggggacacccccccccggggguaaaaaaagagaauuuaaaaaaaagaagggagaggagauugaggggggggggggggcgccccacaaaacaaaauuuuucuuguggaagggggggggguggg
	((((((.....)))))).(((.((((((((((((.......))))))))...)))))))..((((((..(((((((((((((((((((.(((.((((.((((((((((((((((...........(((((((((.((((((((((((((.......)))))))))).....(((.....)))...........)))))))))).))).....)))))))))).)))))).)))).)))))))))))...))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.539.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.9859125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuggccccuuuuucc---ggaaaaauauuucuuuuuuggggc-ccccccccccggaaaaaaaaacaa-cuuuuuauccc---------------------------cccccggggg
            ++++++--+++++--++++|||++++++++-+++-++++-++++++|++++++++++-----------+++|++++++-++++|||||||||||||||||||||||||||++++++++++
            ++++++||+++++--++++---++++++++|+++-++++-++++++-++++++++++-----||||||+++-++++++|++++---------------------------++++++++++
    REV:    gguggg--gggggggaagguguucuuuuua-aaacaaaacaccccgcgggggggggggggga------guuagaggag-agggaagaaaaaaaauuuaagagaaaaaaaugggggccccc
	
	ggaggucgguugccuccagggugggggggggggugccacaaacccccccguuuccccccgaccgccuggccccuuuuuccggaaaaauauuucuuuuuuggggcccccccccccggaaaaaaaaacaacuuuuuauccccccccgggggacacccccccccggggguaaaaaaagagaauuuaaaaaaaagaagggagaggagauugaggggggggggggggcgccccacaaaacaaaauuuuucuuguggaagggggggggguggg
	((((((.....)))))).(((.((((((((((((.......))))))))...)))))))..((((((..(((((..((((((((((((.(((.((((.((((((((((((((((...........(((((((((.((((((((((((((.......))))))))))...........................)))))))))).))).....)))))))))).)))))).)))).)))))))))))...))))..))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.581.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	4.106132	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccuuuuuccggaaaaauauuucuuuuuuggggc-ccccccccccggaaaaaaaaacaa-cuuuuuauccc---------------------------cccccggggg
            ++++++++---++++++++-+++-++++-++++++|++++++++++-----------+++|++++++-++++|||||||||||||||||||||||||||++++++++++
            ++++++++---++++++++|+++-++++-++++++-++++++++++-----||||||+++-++++++|++++---------------------------++++++++++
    REV:    ggggaagguguucuuuuua-aaacaaaacaccccgcgggggggggggggga------guuagaggag-agggaagaaaaaaaauuuaagagaaaaaaaugggggccccc
	
	cccccccguuuccccccgaccgccuggccccuuuuuccggaaaaauauuucuuuuuuggggcccccccccccggaaaaaaaaacaacuuuuuauccccccccgggggacacccccccccggggguaaaaaaagagaauuuaaaaaaaagaagggagaggagauugaggggggggggggggcgccccacaaaacaaaauuuuucuuguggaagggggggggguggggggc
	.(((((((...((((((..((....))((((((((...((((((((.(((.((((.((((((((((((((((...........(((((((((.((((((((((((((.......))))))))))...........................)))))))))).))).....)))))))))).)))))).)))).)))))))))))...))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.591.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	3.811062	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccgaccgccuggccccuuuuuccggaaaaauauuucuuuuuuggggc-ccccccccccggaaaaaaaaacaa-cuuuuuauccc---------------------------cccccggggg
            ++++++-+++-+++--++++++++---++++++++-+++-++++-++++++|++++++++++-----------+++|++++++-++++|||||||||||||||||||||||||||++++++++++
            ++++++|+++-+++||++++++++---++++++++|+++-++++-++++++-++++++++++-----||||||+++-++++++|++++---------------------------++++++++++
    REV:    gggggg-ugggggg--ggggaagguguucuuuuua-aaacaaaacaccccgcgggggggggggggga------guuagaggag-agggaagaaaaaaaauuuaagagaaaaaaaugggggccccc
	
	uccccccgaccgccuggccccuuuuuccggaaaaauauuucuuuuuuggggcccccccccccggaaaaaaaaacaacuuuuuauccccccccgggggacacccccccccggggguaaaaaaagagaauuuaaaaaaaagaagggagaggagauugaggggggggggggggcgccccacaaaacaaaauuuuucuuguggaagggggggggguggggggc
	.((((((.(((.(((..((((((((...((((((((.(((.((((.((((((((((((((((...........(((((((((.((((((((((((((.......))))))))))...........................)))))))))).))).....)))))))))).)))))).)))).)))))))))))...))))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.591.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	9.67519	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccgaccgccuggccccuuuuuccggaaaaauauuucuuuuuuggggc-ccccccccccggaaaaaaaaacaa-cuuuuuauccc
            ++++++-+++-+++--++++++++---++++++++-+++-++++-++++++|++++++++++-----------+++|++++++-++++
            ++++++|+++-+++||++++++++---++++++++|+++-++++-++++++-++++++++++-----||||||+++-++++++|++++
    REV:    gggggg-ugggggg--ggggaagguguucuuuuua-aaacaaaacaccccgcgggggggggggggga------guuagaggag-aggg
	
	uccccccgaccgccuggccccuuuuuccggaaaaauauuucuuuuuuggggcccccccccccggaaaaaaaaacaacuuuuuauccccccccgggggacacccccccccggggguaaaaaaagagaauuuaaaaaaaagaagggagaggagauugaggggggggggggggcgccccacaaaacaaaauuuuucuuguggaagggggggggguggggggc
	.((((((.(((.(((..((((((((...((((((((.(((.((((.((((((((((((((((...........(((((((((.((((((((((((((.......)))))))))).....(((.....)))...........)))))))))).))).....)))))))))).)))))).)))).)))))))))))...))))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.599.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	2.93786333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuggccccuuuuucc---ggaaaaauauuucuuuuuuggggc-ccccccccccggaaaaaaaaacaa-cuuuuuauccc---------------------------cccccggggg
            ++++++--+++++++++++|||++++++++-+++-++++-++++++|++++++++++-----------+++|++++++-++++|||||||||||||||||||||||||||++++++++++
            ++++++||+++++++++++---++++++++|+++-++++-++++++-++++++++++-----||||||+++-++++++|++++---------------------------++++++++++
    REV:    gguggg--gggggggaagguguucuuuuua-aaacaaaacaccccgcgggggggggggggga------guuagaggag-agggaagaaaaaaaauuuaagagaaaaaaaugggggccccc
	
	accgccuggccccuuuuuccggaaaaauauuucuuuuuuggggcccccccccccggaaaaaaaaacaacuuuuuauccccccccgggggacacccccccccggggguaaaaaaagagaauuuaaaaaaaagaagggagaggagauugaggggggggggggggcgccccacaaaacaaaauuuuucuuguggaagggggggggguggg
	.((((((..(((((((((((((((((((.(((.((((.((((((((((((((((...........(((((((((.((((((((((((((.......))))))))))...........................)))))))))).))).....)))))))))).)))))).)))).)))))))))))...))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.599.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	6.02673833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuggccccuuuuucc---ggaaaaauauuucuuuuuuggggc-ccccccccccggaaaaaaaaacaa-cuuuuuauccc
            ++++++--+++++++++++|||++++++++-+++-++++-++++++|++++++++++-----------+++|++++++-++++
            ++++++||+++++++++++---++++++++|+++-++++-++++++-++++++++++-----||||||+++-++++++|++++
    REV:    gguggg--gggggggaagguguucuuuuua-aaacaaaacaccccgcgggggggggggggga------guuagaggag-aggg
	
	accgccuggccccuuuuuccggaaaaauauuucuuuuuuggggcccccccccccggaaaaaaaaacaacuuuuuauccccccccgggggacacccccccccggggguaaaaaaagagaauuuaaaaaaaagaagggagaggagauugaggggggggggggggcgccccacaaaacaaaauuuuucuuguggaagggggggggguggg
	.((((((..(((((((((((((((((((.(((.((((.((((((((((((((((...........(((((((((.((((((((((((((.......)))))))))).....(((.....)))...........)))))))))).))).....)))))))))).)))))).)))).)))))))))))...))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.599.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	2.9859125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccuggccccuuuuucc---ggaaaaauauuucuuuuuuggggc-ccccccccccggaaaaaaaaacaa-cuuuuuauccc---------------------------cccccggggg
            ++++++--+++++--++++|||++++++++-+++-++++-++++++|++++++++++-----------+++|++++++-++++|||||||||||||||||||||||||||++++++++++
            ++++++||+++++--++++---++++++++|+++-++++-++++++-++++++++++-----||||||+++-++++++|++++---------------------------++++++++++
    REV:    gguggg--gggggggaagguguucuuuuua-aaacaaaacaccccgcgggggggggggggga------guuagaggag-agggaagaaaaaaaauuuaagagaaaaaaaugggggccccc
	
	accgccuggccccuuuuuccggaaaaauauuucuuuuuuggggcccccccccccggaaaaaaaaacaacuuuuuauccccccccgggggacacccccccccggggguaaaaaaagagaauuuaaaaaaaagaagggagaggagauugaggggggggggggggcgccccacaaaacaaaauuuuucuuguggaagggggggggguggg
	.((((((..(((((..((((((((((((.(((.((((.((((((((((((((((...........(((((((((.((((((((((((((.......))))))))))...........................)))))))))).))).....)))))))))).)))))).)))).)))))))))))...))))..))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.607.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	3.19458316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccuuuuucc---ggaaaaauauuucuuuuuuggggc-ccccccccccggaaaaaaaaacaa-cuuuuuauccc---------------------------cccccggggg
            +++++++++++|||++++++++-+++-++++-++++++|++++++++++-----------+++|++++++-++++|||||||||||||||||||||||||||++++++++++
            +++++++++++---++++++++|+++-++++-++++++-++++++++++-----||||||+++-++++++|++++---------------------------++++++++++
    REV:    gggggggaagguguucuuuuua-aaacaaaacaccccgcgggggggggggggga------guuagaggag-agggaagaaaaaaaauuuaagagaaaaaaaugggggccccc
	
	gccccuuuuuccggaaaaauauuucuuuuuuggggcccccccccccggaaaaaaaaacaacuuuuuauccccccccgggggacacccccccccggggguaaaaaaagagaauuuaaaaaaaagaagggagaggagauugaggggggggggggggcgccccacaaaacaaaauuuuucuuguggaagggggggg
	.(((((((((((((((((((.(((.((((.((((((((((((((((...........(((((((((.((((((((((((((.......))))))))))...........................)))))))))).))).....)))))))))).)))))).)))).)))))))))))...))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.607.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	8.047549	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccuuuuucc---ggaaaaauauuucuuuuuuggggc-ccccccccccggaaaaaaaaacaa-cuuuuuauccc
            +++++++++++|||++++++++-+++-++++-++++++|++++++++++-----------+++|++++++-++++
            +++++++++++---++++++++|+++-++++-++++++-++++++++++-----||||||+++-++++++|++++
    REV:    gggggggaagguguucuuuuua-aaacaaaacaccccgcgggggggggggggga------guuagaggag-aggg
	
	gccccuuuuuccggaaaaauauuucuuuuuuggggcccccccccccggaaaaaaaaacaacuuuuuauccccccccgggggacacccccccccggggguaaaaaaagagaauuuaaaaaaaagaagggagaggagauugaggggggggggggggcgccccacaaaacaaaauuuuucuuguggaagggggggg
	.(((((((((((((((((((.(((.((((.((((((((((((((((...........(((((((((.((((((((((((((.......)))))))))).....(((.....)))...........)))))))))).))).....)))))))))).)))))).)))).)))))))))))...))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.607.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	3.2494965	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccuuuuucc---ggaaaaauauuucuuuuuuggggc-ccccccccccggaaaaaaaaacaa-cuuuuuauccc---------------------------cccccggggg
            +++++--++++|||++++++++-+++-++++-++++++|++++++++++-----------+++|++++++-++++|||||||||||||||||||||||||||++++++++++
            +++++--++++---++++++++|+++-++++-++++++-++++++++++-----||||||+++-++++++|++++---------------------------++++++++++
    REV:    gggggggaagguguucuuuuua-aaacaaaacaccccgcgggggggggggggga------guuagaggag-agggaagaaaaaaaauuuaagagaaaaaaaugggggccccc
	
	gccccuuuuuccggaaaaauauuucuuuuuuggggcccccccccccggaaaaaaaaacaacuuuuuauccccccccgggggacacccccccccggggguaaaaaaagagaauuuaaaaaaaagaagggagaggagauugaggggggggggggggcgccccacaaaacaaaauuuuucuuguggaagggggggg
	.(((((..((((((((((((.(((.((((.((((((((((((((((...........(((((((((.((((((((((((((.......))))))))))...........................)))))))))).))).....)))))))))).)))))).)))).)))))))))))...))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-D09-16NOV2007-073--.531.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.278046	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acccguucccccuuuuuucccucuugggaaagggggggggccuuuuucuuaaaucuucagcccuuuagggu
            +++++--++++++----+++++++++++---++++--++++++-----------+++++-++++-----++
            +++++--++++++||||+++++++++++--|++++--++++++|||||||||||+++++-++++-----++
    REV:    ugggugggggggg----ggggggaaccccc-ccccuuuucggg-----------ggaguggggguuuuaca
	
	ccucgagggugauggucuucccgguuaggguuuucacgaaaaucugcaucuuggcgauuugcgccggcgaccacagauuggauuugguuuugugaacccccaccgaaaacccguucccccuuuuuucccucuugggaaagggggggggccuuuuucuuaaaucuucagcccuuuaggguauuuuucacauuuugggggugagggggcuuuucccccccccaaggggggggggggggugggugggcccaaaacaucuuuuuuauucucggga
	.(((((((((((.((((....((((..(((..((((((((((((((..((((((((.....)))))).))...)))))).........))))))))..)))))))...(((((..((((((....(((((((((((...((((..((((((...........(((((.((((.....((.......)).....)))).)))))))))))..))))..)))))))))))))))))..))))).)))).............))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-D09-16NOV2007-073--.547.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.264405666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgaaaacccguucccccuuuuuucccucuugggaaagggggggggccuuuuucuuaaaucuucagcccuuuagggu
            ++----+++++--++++++----+++++++++++---++++--++++++-----------+++++-++++-----++
            ++-|||+++++--++++++||||+++++++++++--|++++--++++++|||||||||||+++++-++++-----++
    REV:    ggg---ugggugggggggg----ggggggaaccccc-ccccuuuucggg-----------ggaguggggguuuuaca
	
	cuucccgguuaggguuuucacgaaaaucugcaucuuggcgauuugcgccggcgaccacagauuggauuugguuuugugaacccccaccgaaaacccguucccccuuuuuucccucuugggaaagggggggggccuuuuucuuaaaucuucagcccuuuaggguauuuuucacauuuugggggugagggggcuuuucccccccccaaggggggggggggggugggugggcccaaaacaucuuuuuuauucucgggaaa
	.(((((((...(((..((((((((((((((..((((((((.....)))))).))...)))))).........))))))))..))).((....(((((..((((((....(((((((((((...((((..((((((...........(((((.((((.....((.......)).....)))).)))))))))))..))))..)))))))))))))))))..))))).)).....................))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-D11-16NOV2007-089--.913.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	-0.616456666666668	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagagaaaaucuuuuuccccccccu-cuuuuucccccc
            +++++-------++--+++++++++|++++++++++++
            +++++|||||||++--+++++++++-++++++++++++
    REV:    uucuc-------ggggggggggggaggggaaagggggg
	
	uaagagaaaaucuuuuuccccccccucuuuuuccccccucuuuggggggaaaggggaggggggggggggcucuuu
	.(((((.......((..(((((((((((((((((((((.....)))))))))))).)))))))))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-E05-16NOV2007-039--.644.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	0.293037333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccugagauuggagaaggaaggagaaggacuugccgcuuc
            ++++-----++++--+++--+++++++++--++++++++
            ++++----|++++||+++||+++++++++||++++++++
    REV:    gggccauc-ccuc--ccu--cucuuuuug--uggugggg
	
	uccugagauuggagaaggaaggagaaggacuugccgcuucaauguaaaagaacccucccccuuuuggggagagggggggggcuuuuuuuuuucauaaccuccccgcugguggggguauuuuccucuucuuucguggggggaggggugguguuuuucucucccucccuaccgggg
	.((((.....((((..(((..(((((((((..((((((((.(((.((((((((((((((((((((...))))))))))))).)))))))...)))...((((((((.((.(((((......))))).))...)))))))).))))))))))))))))))))))))....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.636.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	-2.459646	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggccuuuucuuaaaaccucccgguaugg
            +++++++----+++++----++++++++--+++
            +++++++----+++++-|||++++++++--+++
    REV:    cucccccuuuugggggg---ggggggcuuaacu
	

>LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.651.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	-2.459646	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggccuuuucuuaaaaccucccgguaugg
            +++++++----+++++----++++++++--+++
            +++++++----+++++-|||++++++++--+++
    REV:    cucccccuuuugggggg---ggggggcuuaacu
	

>LUSHE1NG-RP-249-F04-16NOV2007-022--.489.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.71626333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accccccguuuacccccacccggggccccuuuu
            +++++++-----+++++++++----++++++++
            +++++++--|||+++++++++-|||++++++++
    REV:    ugggggggg---ggggguggga---ggggaaag
	
	gucaacgggggcguggggcccaaaccccccguuuacccccacccggggccccuuuucgggaaaauuuucuuuuuggguccacccccggaaaaaaaacaauuuuuuccccccugggggacgccccgcggggaacaagagaaauaaaaaagaaaggggagggugggggggggggggugagaaaaaaauuuuuuugaa
	.((((...((((.....))))..(((((((.....(((((((((....((((((((.(((((((((((.((((((((......)))))))).)))).....)))))))(((((.(((....))).)))))..................)))))))).)))))))))..)))))))...............)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-F04-16NOV2007-022--.497.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.71626333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accccccguuuacccccacccggggccccuuuu
            +++++++-----+++++++++----++++++++
            +++++++--|||+++++++++-|||++++++++
    REV:    ugggggggg---ggggguggga---ggggaaag
	
	gggcguggggcccaaaccccccguuuacccccacccggggccccuuuucgggaaaauuuucuuuuuggguccacccccggaaaaaaaacaauuuuuuccccccugggggacgccccgcggggaacaagagaaauaaaaaagaaaggggagggugggggggggggggugagaaaaaaauuuuuuugaagagaagg
	((((.....))))..(((((((.....(((((((((....((((((((.(((((((((((.((((((((......)))))))).)))).....)))))))(((((.(((....))).)))))..................)))))))).)))))))))..)))))))..........((((((....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-F04-16NOV2007-022--.506.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.71626333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accccccguuuacccccacccggggccccuuuu
            +++++++-----+++++++++----++++++++
            +++++++--|||+++++++++-|||++++++++
    REV:    ugggggggg---ggggguggga---ggggaaag
	
	gcccaaaccccccguuuacccccacccggggccccuuuucgggaaaauuuucuuuuuggguccacccccggaaaaaaaacaauuuuuuccccccugggggacgccccgcggggaacaagagaaauaaaaaagaaaggggagggugggggggggggggugagaaaaaaauuuuuuugaagagaagggg
	.(((..(((((((.....(((((((((....((((((((.(((((((((((.((((((((......)))))))).)))).....)))))))(((((.(((....))).)))))..................)))))))).)))))))))..))))))).((((((....))))))........))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-249-F04-16NOV2007-022--.511.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.71626333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accccccguuuacccccacccggggccccuuuu
            +++++++-----+++++++++----++++++++
            +++++++--|||+++++++++-|||++++++++
    REV:    ugggggggg---ggggguggga---ggggaaag
	
	aaccccccguuuacccccacccggggccccuuuucgggaaaauuuucuuuuuggguccacccccggaaaaaaaacaauuuuuuccccccugggggacgccccgcggggaacaagagaaauaaaaaagaaaggggagggugggggggggggggugagaaaaaaauuuuuuugaagagaagg
	.(((((((.....(((((((((....((((((((.(((((((((((.((((((((......)))))))).)))).....)))))))(((((.(((....))).)))))..................)))))))).)))))))))..)))))))..........((((((....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-B01-16NOV2007-013--.609.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	-2.648852	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggggcguuccgcccccaagggggggg------ggggggggu
            ++++++++--+++-------++++++++||||||+++++++++
            ++++++++||+++-------++++++++------+++++++++
    REV:    cuccccgc--ggccccccaacccccccccuuuggcccccccca
	
	guuuuccaguuugggggggaggggcguuccgcccccaaggggggggggggggggugcccaaaaaccccccccgguuucccccccccaaccccccggcgccccucuuuuuaucccgggaaaaaaauauuucuuucuuuuuuuuggguuccugccccccccccccgcgggggaggaaaa
	.((((((.....((((((((((((((..(((.......(((((((((((((((((........)))))))))......)))))))).......))))))))))).......(((((((((((............)))))))))))......)))))).((((....)))).))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-B09-16NOV2007-077--.1005.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.15910266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaaggaaaacaggguuccucuuuuucaaaggcaacuucccgcccc
            +++++----------++-+++++++++----+++++-++++++++++
            +++++----------++|+++++++++||||+++++-++++++++++
    REV:    ggguuggagagagagcg-ggagaagag----uuguuugagggugggg
	
	gcccaaggaaaacaggguuccucuuuuucaaaggcaacuucccgccccaaccuguggaacauuuuuuucuuccguuuccccccaucuccuucaaaggggcucucgcccggggcggggggaaauuggggggggguaaaaaaaaaacuuuuuccccuuuuuucacccccgggggggaggggggugggaguuuguugagaagagggcgagagagagguugggg
	.(((((..........((.(((((((((....(((((.((((((((((.......((((..........))))..((((((((..((((.......((((....))))))))((((((((((..(((((..((.............))..)))))..)))).)))))))))))))).)))))))))).))))))))))))))))..........))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-B09-16NOV2007-077--.1005.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.16195	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaaggaaaacaggguuccucuuuuucaaaggcaacuucccgcccc
            +++++------------++++++++++----+++++-++++++++++
            +++++-----------|++++++++++||||+++++-++++++++++
    REV:    ggguuggagagagagc-gggagaagag----uuguuugagggugggg
	
	gcccaaggaaaacaggguuccucuuuuucaaaggcaacuucccgccccaaccuguggaacauuuuuuucuuccguuuccccccaucuccuucaaaggggcucucgcccggggcggggggaaauuggggggggguaaaaaaaaaacuuuuuccccuuuuuucacccccgggggggaggggggugggaguuuguugagaagagggcgagagagagguugggg
	.(((((............((((((((((....(((((.((((((((((.......((((..........))))..((((((((..((((.......((((....))))))))((((((((((..(((((..((.............))..)))))..)))).)))))))))))))).)))))))))).)))))))))))))))...........))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-B09-16NOV2007-077--.1020.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.14	MeanVal:	0.0250433333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuccu--------------cuuuuucaaaggcaacuucccgcccc
            +++++++||||||||||||||+++++++---+++++-++++++++++
            +++++++--------------+++++++--|+++++-++++++++++
    REV:    ccagggguuggagagagagcgggagaagag-uuguuugagggugggg
	
	gguuccucuuuuucaaaggcaacuucccgccccaaccuguggaacauuuuuuucuuccguuuccccccaucuccuucaaaggggcucucgcccggggcggggggaaauuggggggggguaaaaaaaaaacuuuuuccccuuuuuucacccccgggggggaggggggugggaguuuguugagaagagggcgagagagagguuggggacc
	((((((((((((((...(((((.((((((((((.......((((..........))))..((((((((..((((.......((((....))))))))((((((((((..(((((..((.............))..)))))..)))).)))))))))))))).)))))))))).)))))..)))))))..............)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-B09-16NOV2007-077--.1034.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	0.0523133333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccaaccuguggaacauuuuuuucuuccgu--uuccc-cccaucuccuuc
            +++++++++--------++++++++++----||+++++|+++--+++++++
            +++++++++--------++++++++++------+++++-+++--+++++++
    REV:    gggguuggagagagagcgggagaagaguuguuugaggguggggggaggggg
	
	aaaggcaacuucccgccccaaccuguggaacauuuuuuucuuccguuuccccccaucuccuucaaaggggcucucgcccggggcggggggaaauuggggggggguaaaaaaaaaacuuuuuccccuuuuuucacccccgggggggaggggggugggaguuuguugagaagagggcgagagagagguugggga
	.(((....)))....(((((((((........((((((((((....((((((((..(((((((....((((....))))....((((((((((..(((((..((.............))..)))))..)))).)))))).)))))))..))).)))))......))))))))))........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-B09-16NOV2007-077--.1034.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	0.0521429999999994	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccaaccuguggaacauuuuuuucuuc-cgu-uuccc-cccaucuccuuc
            +++++++++--------++++++++++-|++-|+++++|+++--+++++++
            +++++++++--------++++++++++--++--+++++-+++--+++++++
    REV:    gggguuggagagagagcgggagaagaguuguuugaggguggggggaggggg
	
	aaaggcaacuucccgccccaaccuguggaacauuuuuuucuuccguuuccccccaucuccuucaaaggggcucucgcccggggcggggggaaauuggggggggguaaaaaaaaaacuuuuuccccuuuuuucacccccgggggggaggggggugggaguuuguugagaagagggcgagagagagguugggga
	.(((....)))....(((((((((........((((((((((.((.((((((((..(((((((....((((....))))....((((((((((..(((((..((.............))..)))))..)))).)))))).)))))))..))).)))))..))..))))))))))........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-B09-16NOV2007-077--.1048.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	0.0523133333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccaaccuguggaacauuuuuuucuuccgu--uuccc-cccaucuccuuc
            +++++++++--------++++++++++----||+++++|+++--+++++++
            +++++++++--------++++++++++------+++++-+++--+++++++
    REV:    gggguuggagagagagcgggagaagaguuguuugaggguggggggaggggg
	
	gccccaaccuguggaacauuuuuuucuuccguuuccccccaucuccuucaaaggggcucucgcccggggcggggggaaauuggggggggguaaaaaaaaaacuuuuuccccuuuuuucacccccgggggggaggggggugggaguuuguugagaagagggcgagagagagguugggga
	.(((((((((........((((((((((....((((((((..(((((((....((((....))))....((((((((((..(((((..((.............))..)))))..)))).)))))).)))))))..))).)))))......))))))))))........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-B09-16NOV2007-077--.1048.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	0.0521429999999994	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccaaccuguggaacauuuuuuucuuc-cgu-uuccc-cccaucuccuuc
            +++++++++--------++++++++++-|++-|+++++|+++--+++++++
            +++++++++--------++++++++++--++--+++++-+++--+++++++
    REV:    gggguuggagagagagcgggagaagaguuguuugaggguggggggaggggg
	
	gccccaaccuguggaacauuuuuuucuuccguuuccccccaucuccuucaaaggggcucucgcccggggcggggggaaauuggggggggguaaaaaaaaaacuuuuuccccuuuuuucacccccgggggggaggggggugggaguuuguugagaagagggcgagagagagguugggga
	.(((((((((........((((((((((.((.((((((((..(((((((....((((....))))....((((((((((..(((((..((.............))..)))))..)))).)))))).)))))))..))).)))))..))..))))))))))........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-B11-16NOV2007-093--.1128.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	3.0959805	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccugauaugcgcccccccuauagggggggguuuauuuuaaaaaauuuucgug
            ++++++---------++++++++-+++++-++++--------++++++----++++
            ++++++|||||||||++++++++-+++++-++++-|||||||++++++----++++
    REV:    gggggg---------gggggggaggucccgcccuu-------uuuuuuuuucgcgc
	
	cccccccugauaugcgcccccccuauagggggggguuuauuuuaaaaaauuuucgugaggggcgcgcuuuuuuuuuuucccgcccuggaggggggggggggga
	.((((((.........((((((((.(((((.((((........((((((....((((.....))))....)))))).)))).))))).)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-B11-16NOV2007-093--.937.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	0.149982	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuucaaccccucgccaugauccagaaugggacccaaacaaaaaaaaagc
            ++++++--++++++-++----+++++--+++++-------+++++++++++
            ++++++--++++++|++-|||+++++--+++++-||||||+++++++++++
    REV:    aagagggggggggg-ggg---aggucccgcccuu------uuuuuuuuucg
	
	cuucuucaaccccucgccaugauccagaaugggacccaaacaaaaaaaaagcugggggaaaguuucuuccuuggaggcccacgauuuaaacaguccccggcccgaagggccgaaucccgggcaauuuccgggacccgcgacgggaaacucuuuaaaaagguugucaaaaaaaauuuuggggcccccuccuccccccccugauaugcgcccccccuauagggggggguuuauuuuaaaaaauuuucgugaggggcgcgcuuuuuuuuuuucccgcccuggagggggggggggggagaaa
	.((((((..((((((.((....(((((..(((((.......(((((((((((.((((((.............((.(((((....((((((.((((((((((((...))))))..(((((((.....)))))))........))))..)).))))))........(((((....)))))))))).))))))))..(((((.(((((.((((((((.....)))))))).)))..............)).)))))...))))))))))).)))))..))))).))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-B11-16NOV2007-093--.937.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	0.149982	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuucaaccccucgccaugauccagaaugggacccaaacaaaaaaaaagc
            ++++++--++++++-++----+++++--+++++-------+++++++++++
            ++++++--++++++|++-|||+++++--+++++-||||||+++++++++++
    REV:    aagagggggggggg-ggg---aggucccgcccuu------uuuuuuuuucg
	
	cuucuucaaccccucgccaugauccagaaugggacccaaacaaaaaaaaagcugggggaaaguuucuuccuuggaggcccacgauuuaaacaguccccggcccgaagggccgaaucccgggcaauuuccgggacccgcgacgggaaacucuuuaaaaagguugucaaaaaaaauuuuggggcccccuccuccccccccugauaugcgcccccccuauagggggggguuuauuuuaaaaaauuuucgugaggggcgcgcuuuuuuuuuuucccgcccuggagggggggggggggagaaa
	.((((((..((((((.((....(((((..(((((.......(((((((((((.((((((.............((.(((((....((((((.(((...((((((...))))))..(((((((.....)))))))((((...))))..))).))))))........(((((....)))))))))).))))))))..(((((.(((((.((((((((.....)))))))).)))..............)).)))))...))))))))))).)))))..))))).))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-E03-16NOV2007-023--.549.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-2.12424666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccc----------cccagggg-gggggg-------gggggg
            ++++||||||||||++++++++|++++++|||||||++++++
            ++++----------++++++++-++++++-------++++++
    REV:    agggcuuuuuucccggguccccaccccccguuuuugcccccc
	
	uuuggaggguuuucuuugucuguuuccccuccaaaccucccccuguuagguuuuuaaguuuggggggggggggguuguccccccagggggggggggggggggcaaaaaaccccccguuuuugccccccaccccugggcccuuuuuucgggaaaaauauuuuuuuuugguccccaccccggggagaaaaaac
	.((((((((.................)))))))).(((((((((.(((..((....))..))).)))))))))....((((((((((((((((((((((((........)))))).......)))))).))))))))..........))))..........(((((..(((((.....)))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-E03-16NOV2007-023--.579.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-2.12424666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccc----------cccagggg-gggggg-------gggggg
            ++++||||||||||++++++++|++++++|||||||++++++
            ++++----------++++++++-++++++-------++++++
    REV:    agggcuuuuuucccggguccccaccccccguuuuugcccccc
	
	ccaaaccucccccuguuagguuuuuaaguuuggggggggggggguuguccccccagggggggggggggggggcaaaaaaccccccguuuuugccccccaccccugggcccuuuuuucgggaaaaauauuuuuuuuugguccccaccccggggagaaaaaac
	.(((.(((((((((.(((..((....))..))).))))))))).)))((((((((((((((((((((((((........)))))).......)))))).))))))))..........))))..........(((((..(((((.....)))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-E03-16NOV2007-023--.583.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-2.12424666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccc----------cccagggg-gggggg-------gggggg
            ++++||||||||||++++++++|++++++|||||||++++++
            ++++----------++++++++-++++++-------++++++
    REV:    agggcuuuuuucccggguccccaccccccguuuuugcccccc
	
	accucccccuguuagguuuuuaaguuuggggggggggggguuguccccccagggggggggggggggggcaaaaaaccccccguuuuugccccccaccccugggcccuuuuuucgggaaaaauauuuuuuuuugguccccaccccggggagaaaaaac
	.(((((((((.(((..((....))..))).)))))))))....((((((((((((((((((((((((........)))))).......)))))).))))))))..........))))..........(((((..(((((.....)))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-E03-16NOV2007-023--.598.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-1.560777	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguuguccccccagggg-gggggg-------gggggg
            +++-------++++++++|++++++|||||||++++++
            +++|||||||++++++++-++++++-------++++++
    REV:    ccc-------ggguccccaccccccguuuuugcccccc
	
	guuuuuaaguuuggggggggggggguuguccccccagggggggggggggggggcaaaaaaccccccguuuuugccccccaccccugggcccuuuuuucgggaaaaauauuuuuuuuugguccccaccccggggagaaaaaaca
	((((((...(((.((((((((.(((.......((((((((((((((((((((........)))))).......)))))).))))))))))).....(((((((((.....))))))))).)))).)))).)))...)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-E03-16NOV2007-023--.610.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	-1.60665933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggguuguccccccagggg-gggggg-------gggggg
            ++++-------++++++++|++++++|||||||++++++
            ++++|||||||++++++++-++++++-------++++++
    REV:    uccc-------ggguccccaccccccguuuuugcccccc
	
	ggggggggggggguuguccccccagggggggggggggggggcaaaaaaccccccguuuuugccccccaccccugggcccuuuuuucgggaaaaauauuuuuuuuugguccccaccccggggagaaaaaacacacuuuuuuu
	((((((((.((((.......((((((((((((((((((((........)))))).......)))))).))))))))))))....(((((((((.....))))))))).)))).))))....(((((((......)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-E03-16NOV2007-023--.625.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-2.12424666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccc----------cccagggg-gggggg-------gggggg
            ++++||||||||||++++++++|++++++|||||||++++++
            ++++----------++++++++-++++++-------++++++
    REV:    agggcuuuuuucccggguccccaccccccguuuuugcccccc
	
	guccccccagggggggggggggggggcaaaaaaccccccguuuuugccccccaccccugggcccuuuuuucgggaaaaauauuuuuuuuugguccccaccccggggagaaaaaac
	.((((((((((((((((((((((((........)))))).......)))))).))))))))..........))))..........(((((..(((((.....)))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-F09-16NOV2007-069--.791.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	-2.021619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccacggggg-ggggguagucugucgc---------aauuuuuuuu
            ++-++++++|+++++--++++-++++|||||||||++++++++++
            ++|++++++-+++++-|++++-++++---------++++++++++
    REV:    gg-gcccccacccccc-cggggggugguuuuuuuauuaaaaaagg
	
	cgcggcccaggguggaaggggggggaaaccccaggggagaauaaaaaaaaaccgggggguuuccccccgggggacgcccccgggggggcuccucggguucgaacccggggcguuaagggaaaaacuugucccccuuuuuuuccccuggggggaaggggggggguuuuucuaaaaaaccacgggggggggguagucugucgcaauuuuuuuucggggggaaaaaauuauuuuuuugguggggggcccccccacccccgggg
	.(((.(((.((((.(((...((((....))))...................(((((((((..(((((((((((...)))))))))))))))))))).)))..))))))).)))....(((((((((...((((((((((..((....))..)))))))))))))))))))......((.(((((((((((..((((.((((((((((((((.....)))))))))).........)))).)))).))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-F09-16NOV2007-069--.795.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	-2.021619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccacggggg-ggggguagucugucgc---------aauuuuuuuu
            ++-++++++|+++++--++++-++++|||||||||++++++++++
            ++|++++++-+++++-|++++-++++---------++++++++++
    REV:    gg-gcccccacccccc-cggggggugguuuuuuuauuaaaaaagg
	
	gcccaggguggaaggggggggaaaccccaggggagaauaaaaaaaaaccgggggguuuccccccgggggacgcccccgggggggcuccucggguucgaacccggggcguuaagggaaaaacuugucccccuuuuuuuccccuggggggaaggggggggguuuuucuaaaaaaccacgggggggggguagucugucgcaauuuuuuuucggggggaaaaaauuauuuuuuugguggggggcccccccacccccgggg
	((((.((((.(((...((((....))))...................(((((((((..(((((((((((...)))))))))))))))))))).)))..)))).))))......(((((((((...((((((((((..((....))..)))))))))))))))))))......((.(((((((((((..((((.((((((((((((((.....)))))))))).........)))).)))).))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-F09-16NOV2007-069--.807.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	2.22885866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccggggcguuaagggaaaaacuugucccccuuuuuuucc
            ++++-++--++---+++++++++---++++++++++--++
            ++++-++--++--|+++++++++|||++++++++++--++
    REV:    gggcaccaaaaaa-ucuuuuugg---gggggggaaggggg
	
	aggggggggaaaccccaggggagaauaaaaaaaaaccgggggguuuccccccgggggacgcccccgggggggcuccucggguucgaacccggggcguuaagggaaaaacuugucccccuuuuuuuccccuggggggaaggggggggguuuuucuaaaaaaccacgggggggggguagucugucgca
	....((((....))))..((.(((...........(((((((((..(((((((((((...)))))))))))))))))))).......((((.((..((...(((((((((...((((((((((..((....))..)))))))))))))))))))..))..)).))))..........))).))...

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-F09-16NOV2007-069--.811.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.87269966666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggga-gaauaaaaaaaaaccgggggguuuccccccggggg
            +++--|++++---------+++++++++--+++++++++++
            +++---++++|||||||||+++++++++||+++++++++++
    REV:    cccaagcuug---------ggcuccucg--ggggggccccc
	

>LUSHE1NG-RP-250-F09-16NOV2007-069--.811.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	-2.021619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccacggggg-ggggguagucugucgc---------aauuuuuuuu
            ++-++++++|+++++--++++-++++|||||||||++++++++++
            ++|++++++-+++++-|++++-++++---------++++++++++
    REV:    gg-gcccccacccccc-cggggggugguuuuuuuauuaaaaaagg
	
	gggggaaaccccaggggagaauaaaaaaaaaccgggggguuuccccccgggggacgcccccgggggggcuccucggguucgaacccggggcguuaagggaaaaacuugucccccuuuuuuuccccuggggggaaggggggggguuuuucuaaaaaaccacgggggggggguagucugucgcaauuuuuuuucggggggaaaaaauuauuuuuuugguggggggcccccccacccccgggg
	((((....)))).(((..((((.........(((((((((..(((((((((((...))))))))))))))))))))))))...)))...........(((((((((...((((((((((..((....))..)))))))))))))))))))......((.(((((((((((..((((.((((((((((((((.....)))))))))).........)))).)))).))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-F09-16NOV2007-069--.814.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	-1.9661675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaccccagggga-gaauaaaaaaaaaccgggggguuuccccccggggg
            ++--++++-+++--|++++---------+++++++++--+++++++++++
            ++--++++|+++---++++|||||||||+++++++++||+++++++++++
    REV:    uugcgggg-cccaagcuug---------ggcuccucg--ggggggccccc
	

>LUSHE1NG-RP-250-F09-16NOV2007-069--.814.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	-2.021619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccacggggg-ggggguagucugucgc---------aauuuuuuuu
            ++-++++++|+++++--++++-++++|||||||||++++++++++
            ++|++++++-+++++-|++++-++++---------++++++++++
    REV:    gg-gcccccacccccc-cggggggugguuuuuuuauuaaaaaagg
	
	ggaaaccccaggggagaauaaaaaaaaaccgggggguuuccccccgggggacgcccccgggggggcuccucggguucgaacccggggcguuaagggaaaaacuugucccccuuuuuuuccccuggggggaaggggggggguuuuucuaaaaaaccacgggggggggguagucugucgcaauuuuuuuucggggggaaaaaauuauuuuuuugguggggggcccccccacccccgggg
	.((..((((.(((..((((.........(((((((((..(((((((((((...))))))))))))))))))))))))...)))))))..))...(((((((((...((((((((((..((....))..)))))))))))))))))))......((.(((((((((((..((((.((((((((((((((.....)))))))))).........)))).)))).))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-F09-16NOV2007-069--.817.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	2.22885866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccggggcguuaagggaaaaacuugucccccuuuuuuucc
            ++++-++--++---+++++++++---++++++++++--++
            ++++-++--++--|+++++++++|||++++++++++--++
    REV:    gggcaccaaaaaa-ucuuuuugg---gggggggaaggggg
	
	aaccccaggggagaauaaaaaaaaaccgggggguuuccccccgggggacgcccccgggggggcuccucggguucgaacccggggcguuaagggaaaaacuugucccccuuuuuuuccccuggggggaaggggggggguuuuucuaaaaaaccacggggggggggua
	.(((((...................(((((((((..(((((((((((...)))))))))))))))))))).......((((.((..((...(((((((((...((((((((((..((....))..)))))))))))))))))))..))..)).))))...))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-F09-16NOV2007-069--.818.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.9271615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccagggga-gaauaaaaaaaaaccgggggguuuccccccggggg
            ++++-+++--|++++---------+++++++++--+++++++++++
            ++++|+++---++++|||||||||+++++++++||+++++++++++
    REV:    gggg-cccaagcuug---------ggcuccucg--ggggggccccc
	

>LUSHE1NG-RP-250-F09-16NOV2007-069--.818.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	-2.021619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccacggggg-ggggguagucugucgc---------aauuuuuuuu
            ++-++++++|+++++--++++-++++|||||||||++++++++++
            ++|++++++-+++++-|++++-++++---------++++++++++
    REV:    gg-gcccccacccccc-cggggggugguuuuuuuauuaaaaaagg
	
	accccaggggagaauaaaaaaaaaccgggggguuuccccccgggggacgcccccgggggggcuccucggguucgaacccggggcguuaagggaaaaacuugucccccuuuuuuuccccuggggggaaggggggggguuuuucuaaaaaaccacgggggggggguagucugucgcaauuuuuuuucggggggaaaaaauuauuuuuuugguggggggcccccccacccccgggg
	.((((.(((..((((.........(((((((((..(((((((((((...))))))))))))))))))))))))...))))))).......(((((((((...((((((((((..((....))..)))))))))))))))))))......((.(((((((((((..((((.((((((((((((((.....)))))))))).........)))).)))).))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-F09-16NOV2007-069--.848.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	-2.20203733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggggg-ggggguagucugucgc---------aauuuuuuuu
            ++++++|+++++--++++-++++|||||||||++++++++++
            ++++++-+++++-|++++-++++---------++++++++++
    REV:    gcccccacccccc-cggggggugguuuuuuuauuaaaaaagg
	
	gguuuccccccgggggacgcccccgggggggcuccucggguucgaacccggggcguuaagggaaaaacuugucccccuuuuuuuccccuggggggaaggggggggguuuuucuaaaaaaccacgggggggggguagucugucgcaauuuuuuuucggggggaaaaaauuauuuuuuugguggggggcccccccacccccgg
	((((((((((((((((...)))))))))))((.((((((((....)))))))).))....(((((((((...((((((((((..((....))..)))))))))))))))))))...))))).(((((((((((..((((.((((((((((((((.....)))))))))).........)))).)))).))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-F09-16NOV2007-069--.852.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	-2.021619	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccacggggg-ggggguagucugucgc---------aauuuuuuuu
            ++-++++++|+++++--++++-++++|||||||||++++++++++
            ++|++++++-+++++-|++++-++++---------++++++++++
    REV:    gg-gcccccacccccc-cggggggugguuuuuuuauuaaaaaagg
	
	uccccccgggggacgcccccgggggggcuccucggguucgaacccggggcguuaagggaaaaacuugucccccuuuuuuuccccuggggggaaggggggggguuuuucuaaaaaaccacgggggggggguagucugucgcaauuuuuuuucggggggaaaaaauuauuuuuuugguggggggcccccccacccccgggg
	.(((((((((((...)))))))))))((.((((((((....)))))))).))....(((((((((...((((((((((..((....))..)))))))))))))))))))......((.(((((((((((..((((.((((((((((((((.....)))))))))).........)))).)))).))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-G01-16NOV2007-003--.1065.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	5.3008605	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccucaaccccaagggggggaaaaccccggggggg
            ++++++----+++---+++++++++++---++++++++
            ++++++-|||+++-||+++++++++++---++++++++
    REV:    ggggggc---gggc--cccccccuuuuuuugucccccc
	
	cccccccucaaccccaagggggggaaaaccccgggggggaaaaaaaaacaccccgagauuucccccccgagaaaaccccccucucgggggccccccuguuuuuuuccccccccgggcggggggucaagaaaaaagcuuuguucccccccccuuuucuuccccgcggggaaaaaagggggggggagc
	.((((((....(((...(((((((((((...((((((((...............((....)).(((((((((.........)))))))))))))))))...))))))))))).))).))))))................((((((((((((((((.(((((....)))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-250-G01-16NOV2007-003--.1065.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.14	MeanVal:	1.21452	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccucaaccccaagggggggaaaaccccgggggggaaaaaaaaacaccccgagauuucccccccgaga
            ++++++----+++---+++++++++++---++++++++------------------------+++++++++
            ++++++-|||+++-||+++++++++++---++++++++||||||||||||||||||||||||+++++++++
    REV:    ggggggc---gggc--cccccccuuuuuuugucccccc------------------------gggggcucu
	
	cccccccucaaccccaagggggggaaaaccccgggggggaaaaaaaaacaccccgagauuucccccccgagaaaaccccccucucgggggccccccuguuuuuuuccccccccgggcggggggucaagaaaaaagcuuuguucccccccccuuuucuuccccgcggggaaaaaagggggggggagc
	.((((((....(((...(((((((((((...((((((((........................(((((((((.........)))))))))))))))))...))))))))))).))).))))))................((((((((((((((((.(((((....)))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.420.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	2.879525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            ++++++++++++----++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            ++++++++++++||||++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    guuuuggggggg----ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	ggguauugguucgcuuuaaaccucuuguaaccaaggauaguuccucggacguagagucugacgcguucuccuuggcguuccuucauuuuugcgggauuggaagcgaagcuuucgccuuggcguuccugguugcagaggugguggcugcuguggugaaaaaaugcuguccccuucuuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuugu
	.((((((..((((((....(((((.(((((((.((((..((...((((((.....)))))).)).....((..(((..((((.((....)).))))..((((((...)))))))))..))...))))))))))))))))(((....)))..))))))..))))))..........((((((((((((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.420.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	2.879525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            ++++++++++++----++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            ++++++++++++||||++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    guuuuggggggg----ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	ggguauugguucgcuuuaaaccucuuguaaccaaggauaguuccucggacguagagucugacgcguucuccuuggcguuccuucauuuuugcgggauuggaagcgaagcuuucgccuuggcguuccugguugcagaggugguggcugcuguggugaaaaaaugcuguccccuucuuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuugu
	.((((((..((((((....(((((.(((((((.((((.......((((((.....)))))).(((....((..(((..((((.((....)).))))..((((((...)))))))))..)))))))))))))))))))))(((....)))..))))))..))))))..........((((((((((((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.431.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	2.879525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            ++++++++++++----++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            ++++++++++++||||++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    guuuuggggggg----ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	cgcuuuaaaccucuuguaaccaaggauaguuccucggacguagagucugacgcguucuccuuggcguuccuucauuuuugcgggauuggaagcgaagcuuucgccuuggcguuccugguugcagaggugguggcugcuguggugaaaaaaugcuguccccuucuuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuuguucucccccccccccggca
	.(((....(((((.(((((((.((((..((...((((((.....)))))).)).....((..(((..((((.((....)).))))..((((((...)))))))))..))...))))))))))))))))...))).((((.((.(((..............))).((((((((((((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..))))))))))))))))...........)).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.431.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	2.879525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            ++++++++++++----++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            ++++++++++++||||++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    guuuuggggggg----ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	cgcuuuaaaccucuuguaaccaaggauaguuccucggacguagagucugacgcguucuccuuggcguuccuucauuuuugcgggauuggaagcgaagcuuucgccuuggcguuccugguugcagaggugguggcugcuguggugaaaaaaugcuguccccuucuuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuuguucucccccccccccggca
	.(((....(((((.(((((((.((((.......((((((.....)))))).(((....((..(((..((((.((....)).))))..((((((...)))))))))..)))))))))))))))))))))...))).((((.((.(((..............))).((((((((((((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..))))))))))))))))...........)).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.438.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	2.879525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            ++++++++++++----++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            ++++++++++++||||++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    guuuuggggggg----ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	aaccucuuguaaccaaggauaguuccucggacguagagucugacgcguucuccuuggcguuccuucauuuuugcgggauuggaagcgaagcuuucgccuuggcguuccugguugcagaggugguggcugcuguggugaaaaaaugcuguccccuucuuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuuguucucccccccccccggca
	.(((((.(((((((.((((..((...((((((.....)))))).)).....((..(((..((((.((....)).))))..((((((...)))))))))..))...))))))))))))))))......(((((.((.(((..............))).((((((((((((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..))))))))))))))))...........)).)))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.438.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	2.879525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            ++++++++++++----++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            ++++++++++++||||++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    guuuuggggggg----ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	aaccucuuguaaccaaggauaguuccucggacguagagucugacgcguucuccuuggcguuccuucauuuuugcgggauuggaagcgaagcuuucgccuuggcguuccugguugcagaggugguggcugcuguggugaaaaaaugcuguccccuucuuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuuguucucccccccccccggca
	.(((((.(((((((.((((.......((((((.....)))))).(((....((..(((..((((.((....)).))))..((((((...)))))))))..)))))))))))))))))))))......(((((.((.(((..............))).((((((((((((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..))))))))))))))))...........)).)))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.449.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuccuuggcguuccuucauuuuugcgggauuggaa-gcgaa-gc
            +++-++-+++++--++-++++++++++++----++++|++-++|++
            +++-++-+++++-|++-++++++++++++---|++++-++-++-++
    REV:    aaguggugucguc-ggugguggagacguuggu-ccuugcgguuccg
	

>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.449.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	2.879525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            ++++++++++++----++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            ++++++++++++||||++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    guuuuggggggg----ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	accaaggauaguuccucggacguagagucugacgcguucuccuuggcguuccuucauuuuugcgggauuggaagcgaagcuuucgccuuggcguuccugguugcagaggugguggcugcuguggugaaaaaaugcuguccccuucuuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuuguucucccccccccccggc
	.((..(((((((...((((((.....))))))....(((.((.(((((..((.((((((((((((....((((((.((((....)).)).)).))))...)))))))))))).)).))))).)).))).....)))))))......((((((((((((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..))))))))))))))))...............)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.453.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuccuuggcguuccuucauuuuugcgggauuggaa-gcgaa-gc
            +++-++-+++++--++-++++++++++++----++++|++-++|++
            +++-++-+++++-|++-++++++++++++---|++++-++-++-++
    REV:    aaguggugucguc-ggugguggagacguuggu-ccuugcgguuccg
	

>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.453.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	2.879525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            ++++++++++++----++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            ++++++++++++||||++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    guuuuggggggg----ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	aggauaguuccucggacguagagucugacgcguucuccuuggcguuccuucauuuuugcgggauuggaagcgaagcuuucgccuuggcguuccugguugcagaggugguggcugcuguggugaaaaaaugcuguccccuucuuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuugu
	.(((((((...((((((.....))))))....(((.((.(((((..((.((((((((((((....((((((.((((....)).)).)).))))...)))))))))))).)).))))).)).))).....)))))))......((((((((((((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.474.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gac-gcgu----ucuccuuggcguuccuucauuuuugcgggauuggaa-gcgaa-gc
            +++|++++||||++-++-+++++--++-++++++++++++----++++|++-++|++
            +++-++++----++-++-+++++-|++-++++++++++++---|++++-++-++-++
    REV:    cugucguaaaaaaguggugucguc-ggugguggagacguuggu-ccuugcgguuccg
	

>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.474.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	2.879525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            ++++++++++++----++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            ++++++++++++||||++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    guuuuggggggg----ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	agucugacgcguucuccuuggcguuccuucauuuuugcgggauuggaagcgaagcuuucgccuuggcguuccugguugcagaggugguggcugcuguggugaaaaaaugcuguccccuucuuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuuguucucccccccccccggca
	.(((.(((((((((.((.(((((..((.((((((((((((....((((((.((((....)).)).)).))))...)))))))))))).)).))))).)).))....)))).))).......((((((((((((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..))))))))))))))))...............))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.479.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gac-gcgu----ucuccuuggcguuccuucauuuuugcgggauuggaa-gcgaa-gc
            +++|++++||||++-++-+++++--++-++++++++++++----++++|++-++|++
            +++-++++----++-++-+++++-|++-++++++++++++---|++++-++-++-++
    REV:    cugucguaaaaaaguggugucguc-ggugguggagacguuggu-ccuugcgguuccg
	

>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.479.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	2.879525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            ++++++++++++----++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            ++++++++++++||||++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    guuuuggggggg----ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	gacgcguucuccuuggcguuccuucauuuuugcgggauuggaagcgaagcuuucgccuuggcguuccugguugcagaggugguggcugcuguggugaaaaaaugcuguccccuucuuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuugu
	(((((((((.((.(((((..((.((((((((((((....((((((.((((....)).)).)).))))...)))))))))))).)).))))).)).))....)))).))).......((((((((((((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.484.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuccuuggcguuccuucauuuuugcgggauuggaa-gcgaa-gc
            +++-++-+++++--++-++++++++++++----++++|++-++|++
            +++-++-+++++-|++-++++++++++++---|++++-++-++-++
    REV:    aaguggugucguc-ggugguggagacguuggu-ccuugcgguuccg
	

>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.484.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	1.69367033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcuguccccuucu-----uaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            +++++---------|||||++++++++++++----++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            +++++--------------++++++++++++||||++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    acggcccccccccccucuuguuuuggggggg----ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	guucuccuuggcguuccuucauuuuugcgggauuggaagcgaagcuuucgccuuggcguuccugguugcagaggugguggcugcuguggugaaaaaaugcuguccccuucuuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuuguucucccccccccccggca
	.(((.((.(((((..((.((((((((((((....((((((.((((....)).)).)).))))...)))))))))))).)).))))).)).)))....(((((.........((((((((((((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..))))))))))))))))..............)))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.510.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	2.879525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            ++++++++++++----++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            ++++++++++++||||++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    guuuuggggggg----ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	gcgggauuggaagcgaagcuuucgccuuggcguuccugguugcagaggugguggcugcuguggugaaaaaaugcuguccccuucuuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuuguucucccccccccccgg
	.((((...((((((..((((.(((((((.(((........))).))))))).))))((....))........))).)))......((((((((((((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..))))))))))))))))............)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.515.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	0.998077166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugaaaaaaugcuguccccuucuuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            ++-+++------------------++++++++++++----++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            ++-+++||||||||||||||||||++++++++++++||||++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    ccucuu------------------guuuuggggggg----ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	auuggaagcgaagcuuucgccuuggcguuccugguugcagaggugguggcugcuguggugaaaaaaugcuguccccuucuuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuuguucucccccccccccggca
	.((((.(((..((((.(((((((.(((........))).))))))).)))))))..((.(((..................((((((((((((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..))))))))))))))))))).)).......))))..

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.525.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	2.879525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            ++++++++++++----++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            ++++++++++++||||++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    guuuuggggggg----ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	aagcuuucgccuuggcguuccugguugcagaggugguggcugcuguggugaaaaaaugcuguccccuucuuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuuguucucccccccccccggca
	.((((.(((((((.(((........))).))))))).))))((((.((.(((..............))).((((((((((((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..))))))))))))))))...........)).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.531.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	2.879525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            ++++++++++++----++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            ++++++++++++||||++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    guuuuggggggg----ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	ucgccuuggcguuccugguugcagaggugguggcugcuguggugaaaaaaugcuguccccuucuuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuuguucucccccccccccggc
	.(((....)))...((((....(((((.((.(((.((..............)).))))))))))((((((((((((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..)))))))))))))))).............)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.544.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	2.879525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            ++++++++++++----++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            ++++++++++++||||++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    guuuuggggggg----ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	ccugguugcagaggugguggcugcuguggugaaaaaaugcuguccccuucuuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuuguucucccccccccccggc
	.((((....(((((.((.(((.((..............)).))))))))))((((((((((((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..)))))))))))))))).............)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.548.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	2.879525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            ++++++++++++----++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            ++++++++++++||||++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    guuuuggggggg----ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	guugcagaggugguggcugcuguggugaaaaaaugcuguccccuucuuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuuguucucccccccccccggca
	((((.(((((.((.(((.((..............)).))))))))))((((((((((((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..))))))))))))))))..............)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.551.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	2.879525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            ++++++++++++----++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            ++++++++++++||||++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    guuuuggggggg----ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	gcagaggugguggcugcuguggugaaaaaaugcuguccccuucuuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuuguucucccccccccccggca
	((.((((.((.(((.((..............)).))))))))).((((((((((((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..))))))))))))))))................)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.559.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	2.879525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            ++++++++++++----++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            ++++++++++++||||++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    guuuuggggggg----ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	gguggcugcuguggugaaaaaaugcuguccccuucuuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuugu
	((.(((.((..............)).))).))....((((((((((((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.566.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	2.879525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            ++++++++++++----++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            ++++++++++++||||++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    guuuuggggggg----ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	gcuguggugaaaaaaugcuguccccuucuuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuuguucucccccccccccggca
	((((.((.(((..............))).((((((((((((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..))))))))))))))))...........)).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.580.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	1.69367033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcuguccccuucu-----uaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            +++++---------|||||++++++++++++----++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            +++++--------------++++++++++++||||++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    acggcccccccccccucuuguuuuggggggg----ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	augcuguccccuucuuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuuguucucccccccccccggca
	.(((((.........((((((((((((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..))))))))))))))))..............)))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.582.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	1.65886066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuguccccuucu-----uaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            ++++---------|||||++++++++++++----++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            ++++--------------++++++++++++||||++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    cggcccccccccccucuuguuuuggggggg----ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	gcuguccccuucuuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuuguucucccccccccccggca
	((((.........((((((((((((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..))))))))))))))))..............)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.594.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	2.879525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            ++++++++++++----++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            ++++++++++++||||++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    guuuuggggggg----ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	uuaaaacccccccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuugu
	.((((((((((((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-A09-16NOV2007-079--.604.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.1523405	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccc
            ++++-----++++++++++++---++++++--++++++
            ++++--|||++++++++++++-||++++++--++++++
    REV:    ucuuuu---uuaaaaccccggg--uugggggggggggg
	
	cccuguaagaauuucuaauuuugggguugagggcuuuuucccccccaaggggggggggggguugggccccaaaauuuuuucuggggggguuuuguucucccccccccccggc
	.((....((((.....((((((((((((...((((((..((((((....))))))..)))))).))))))))))))..))))(((((((.........)))))))....)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-B01-16NOV2007-013--.499.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-1.46301466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuucuaauuuuggggggaagg---gggcuucccccccc
            +++++++----+++++--++++-|||++++++++++++++
            +++++++||||+++++--++++----++++++++++++++
    REV:    cuaaagg----ggcucuuuuuuuaaacccggggggggggg
	
	ggagaaguuucgaaauuuggaugaguucuggguuuggggaagauugagauauuggaauauugaucuauucgauccccgaaagggggggguuuuuccaaaacuccacccgguaggauuucuaauuuuggggggaagggggcuuccccccccaagcgggggggggggggggcccaaauuuuuuucucggggaaaucaauuauaucuuguuuuguguggguccccacaccccccgcgg
	((((...((((.(((((..((.....))..))))).))))...........((((((....(((((......(((((....)))))))))).))))))..)))).(((((...(((((((....(((((..((((.((((((((((((((........))))))))))))))....))))..))))))))))))................((((((....))))))...))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-B01-16NOV2007-013--.499.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.534638	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuucuaauuuuggggggaagg---gggcuucccccccc
            +++++++----+++++--++++-|||++++--++++++++
            +++++++||||+++++--++++----++++--++++++++
    REV:    cuaaagg----ggcucuuuuuuuaaacccggggggggggg
	
	ggagaaguuucgaaauuuggaugaguucuggguuuggggaagauugagauauuggaauauugaucuauucgauccccgaaagggggggguuuuuccaaaacuccacccgguaggauuucuaauuuuggggggaagggggcuuccccccccaagcgggggggggggggggcccaaauuuuuuucucggggaaaucaauuauaucuuguuuuguguggguccccacaccccccgcgg
	((((...((((.(((((..((.....))..))))).))))...........((((((....(((((......(((((....)))))))))).))))))..)))).(((((...(((((((....(((((..((((.((((..((((((((........))))))))..))))....))))..))))))))))))................((((((....))))))...))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-B01-16NOV2007-013--.510.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.534638	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuucuaauuuuggggggaagg---gggcuucccccccc
            +++++++----+++++--++++-|||++++--++++++++
            +++++++||||+++++--++++----++++--++++++++
    REV:    cuaaagg----ggcucuuuuuuuaaacccggggggggggg
	
	gaaauuuggaugaguucuggguuuggggaagauugagauauuggaauauugaucuauucgauccccgaaagggggggguuuuuccaaaacuccacccgguaggauuucuaauuuuggggggaagggggcuuccccccccaagcgggggggggggggggcccaaauuuuuuucucggggaaaucaauuauaucuuguuuuguguggguccccacaccccccg
	.(((((..((.....))..)))))((((......(((((((.((...(((((.....)))))((((....))))(((((((.....)))))))..)).....(((((((....(((((..((((.((((..((((((((........))))))))..))))....))))..))))))))))))....))))))).....((((((....)))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-B01-16NOV2007-013--.510.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-1.46301466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuucuaauuuuggggggaagg---gggcuucccccccc
            +++++++----+++++--++++-|||++++++++++++++
            +++++++||||+++++--++++----++++++++++++++
    REV:    cuaaagg----ggcucuuuuuuuaaacccggggggggggg
	
	gaaauuuggaugaguucuggguuuggggaagauugagauauuggaauauugaucuauucgauccccgaaagggggggguuuuuccaaaacuccacccgguaggauuucuaauuuuggggggaagggggcuuccccccccaagcgggggggggggggggcccaaauuuuuuucucggggaaaucaauuauaucuuguuuuguguggguccccacaccccccg
	.(((((..((.....))..)))))((((......(((((((.((...(((((.....)))))((((....))))(((((((.....)))))))..)).....(((((((....(((((..((((.((((((((((((((........))))))))))))))....))))..))))))))))))....))))))).....((((((....)))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-B01-16NOV2007-013--.528.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-1.46301466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuucuaauuuuggggggaagg---gggcuucccccccc
            +++++++----+++++--++++-|||++++++++++++++
            +++++++||||+++++--++++----++++++++++++++
    REV:    cuaaagg----ggcucuuuuuuuaaacccggggggggggg
	
	ggguuuggggaagauugagauauuggaauauugaucuauucgauccccgaaagggggggguuuuuccaaaacuccacccgguaggauuucuaauuuuggggggaagggggcuuccccccccaagcgggggggggggggggcccaaauuuuuuucucggggaaaucaauuauaucuuguuuuguguggguccccacaccccccgcgg
	((((((.(((((((((.........(((((......)))))..(((((....))))).))))))))).))))))..(((((...(((((((....(((((..((((.((((((((((((((........))))))))))))))....))))..))))))))))))................((((((....))))))...))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-B01-16NOV2007-013--.528.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.534638	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuucuaauuuuggggggaagg---gggcuucccccccc
            +++++++----+++++--++++-|||++++--++++++++
            +++++++||||+++++--++++----++++--++++++++
    REV:    cuaaagg----ggcucuuuuuuuaaacccggggggggggg
	
	ggguuuggggaagauugagauauuggaauauugaucuauucgauccccgaaagggggggguuuuuccaaaacuccacccgguaggauuucuaauuuuggggggaagggggcuuccccccccaagcgggggggggggggggcccaaauuuuuuucucggggaaaucaauuauaucuuguuuuguguggguccccacaccccccgcgg
	((((((.(((((((((.........(((((......)))))..(((((....))))).))))))))).))))))..(((((...(((((((....(((((..((((.((((..((((((((........))))))))..))))....))))..))))))))))))................((((((....))))))...))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-B01-16NOV2007-013--.534.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-1.46301466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuucuaauuuuggggggaagg---gggcuucccccccc
            +++++++----+++++--++++-|||++++++++++++++
            +++++++||||+++++--++++----++++++++++++++
    REV:    cuaaagg----ggcucuuuuuuuaaacccggggggggggg
	
	ggggaagauugagauauuggaauauugaucuauucgauccccgaaagggggggguuuuuccaaaacuccacccgguaggauuucuaauuuuggggggaagggggcuuccccccccaagcgggggggggggggggcccaaauuuuuuucucggggaaaucaauuauaucuuguuuuguguggguccccacaccccccg
	((((......(((((((.((...(((((.....)))))((((....))))(((((((.....)))))))..)).....(((((((....(((((..((((.((((((((((((((........))))))))))))))....))))..))))))))))))....))))))).....((((((....)))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-B01-16NOV2007-013--.534.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.534638	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuucuaauuuuggggggaagg---gggcuucccccccc
            +++++++----+++++--++++-|||++++--++++++++
            +++++++||||+++++--++++----++++--++++++++
    REV:    cuaaagg----ggcucuuuuuuuaaacccggggggggggg
	
	ggggaagauugagauauuggaauauugaucuauucgauccccgaaagggggggguuuuuccaaaacuccacccgguaggauuucuaauuuuggggggaagggggcuuccccccccaagcgggggggggggggggcccaaauuuuuuucucggggaaaucaauuauaucuuguuuuguguggguccccacaccccccg
	((((......(((((((.((...(((((.....)))))((((....))))(((((((.....)))))))..)).....(((((((....(((((..((((.((((..((((((((........))))))))..))))....))))..))))))))))))....))))))).....((((((....)))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-B01-16NOV2007-013--.544.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-1.46301466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuucuaauuuuggggggaagg---gggcuucccccccc
            +++++++----+++++--++++-|||++++++++++++++
            +++++++||||+++++--++++----++++++++++++++
    REV:    cuaaagg----ggcucuuuuuuuaaacccggggggggggg
	
	gagauauuggaauauugaucuauucgauccccgaaagggggggguuuuuccaaaacuccacccgguaggauuucuaauuuuggggggaagggggcuuccccccccaagcgggggggggggggggcccaaauuuuuuucucggggaaaucaauuauaucuuguuuuguguggguccccacaccccccgcgg
	(((...((((((....(((((......(((((....)))))))))).))))))..)))..(((((...(((((((....(((((..((((.((((((((((((((........))))))))))))))....))))..))))))))))))................((((((....))))))...))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-B01-16NOV2007-013--.544.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.534638	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuucuaauuuuggggggaagg---gggcuucccccccc
            +++++++----+++++--++++-|||++++--++++++++
            +++++++||||+++++--++++----++++--++++++++
    REV:    cuaaagg----ggcucuuuuuuuaaacccggggggggggg
	
	gagauauuggaauauugaucuauucgauccccgaaagggggggguuuuuccaaaacuccacccgguaggauuucuaauuuuggggggaagggggcuuccccccccaagcgggggggggggggggcccaaauuuuuuucucggggaaaucaauuauaucuuguuuuguguggguccccacaccccccgcgg
	(((...((((((....(((((......(((((....)))))))))).))))))..)))..(((((...(((((((....(((((..((((.((((..((((((((........))))))))..))))....))))..))))))))))))................((((((....))))))...))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-B01-16NOV2007-013--.571.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.534638	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuucuaauuuuggggggaagg---gggcuucccccccc
            +++++++----+++++--++++-|||++++--++++++++
            +++++++||||+++++--++++----++++--++++++++
    REV:    cuaaagg----ggcucuuuuuuuaaacccggggggggggg
	
	uccccgaaagggggggguuuuuccaaaacuccacccgguaggauuucuaauuuuggggggaagggggcuuccccccccaagcgggggggggggggggcccaaauuuuuuucucggggaaaucaauuauaucuuguuuuguguggguccccacaccccccgcgg
	.((((....))))(((((((.....))))))).(((((...(((((((....(((((..((((.((((..((((((((........))))))))..))))....))))..))))))))))))................((((((....))))))...))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-B01-16NOV2007-013--.571.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-1.46301466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuucuaauuuuggggggaagg---gggcuucccccccc
            +++++++----+++++--++++-|||++++++++++++++
            +++++++||||+++++--++++----++++++++++++++
    REV:    cuaaagg----ggcucuuuuuuuaaacccggggggggggg
	
	uccccgaaagggggggguuuuuccaaaacuccacccgguaggauuucuaauuuuggggggaagggggcuuccccccccaagcgggggggggggggggcccaaauuuuuuucucggggaaaucaauuauaucuuguuuuguguggguccccacaccccccgcgg
	.((((....))))(((((((.....))))))).(((((...(((((((....(((((..((((.((((((((((((((........))))))))))))))....))))..))))))))))))................((((((....))))))...))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-B01-16NOV2007-013--.584.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-1.46301466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuucuaauuuuggggggaagg---gggcuucccccccc
            +++++++----+++++--++++-|||++++++++++++++
            +++++++||||+++++--++++----++++++++++++++
    REV:    cuaaagg----ggcucuuuuuuuaaacccggggggggggg
	
	gggguuuuuccaaaacuccacccgguaggauuucuaauuuuggggggaagggggcuuccccccccaagcgggggggggggggggcccaaauuuuuuucucggggaaaucaauuauaucuuguuuuguguggguccccacaccccccgcgg
	(((((((.....))))))).(((((...(((((((....(((((..((((.((((((((((((((........))))))))))))))....))))..))))))))))))................((((((....))))))...))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-B01-16NOV2007-013--.584.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.534638	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuucuaauuuuggggggaagg---gggcuucccccccc
            +++++++----+++++--++++-|||++++--++++++++
            +++++++||||+++++--++++----++++--++++++++
    REV:    cuaaagg----ggcucuuuuuuuaaacccggggggggggg
	
	gggguuuuuccaaaacuccacccgguaggauuucuaauuuuggggggaagggggcuuccccccccaagcgggggggggggggggcccaaauuuuuuucucggggaaaucaauuauaucuuguuuuguguggguccccacaccccccgcgg
	(((((((.....))))))).(((((...(((((((....(((((..((((.((((..((((((((........))))))))..))))....))))..))))))))))))................((((((....))))))...))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-B01-16NOV2007-013--.603.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.534638	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuucuaauuuuggggggaagg---gggcuucccccccc
            +++++++----+++++--++++-|||++++--++++++++
            +++++++||||+++++--++++----++++--++++++++
    REV:    cuaaagg----ggcucuuuuuuuaaacccggggggggggg
	
	acccgguaggauuucuaauuuuggggggaagggggcuuccccccccaagcgggggggggggggggcccaaauuuuuuucucggggaaaucaauuauaucuuguuuuguguggguccccacaccccccgcgg
	.(((((...(((((((....(((((..((((.((((..((((((((........))))))))..))))....))))..))))))))))))................((((((....))))))...))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-B01-16NOV2007-013--.603.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-1.46301466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuucuaauuuuggggggaagg---gggcuucccccccc
            +++++++----+++++--++++-|||++++++++++++++
            +++++++||||+++++--++++----++++++++++++++
    REV:    cuaaagg----ggcucuuuuuuuaaacccggggggggggg
	
	acccgguaggauuucuaauuuuggggggaagggggcuuccccccccaagcgggggggggggggggcccaaauuuuuuucucggggaaaucaauuauaucuuguuuuguguggguccccacaccccccgcgg
	.(((((...(((((((....(((((..((((.((((((((((((((........))))))))))))))....))))..))))))))))))................((((((....))))))...))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-E02-16NOV2007-008--.587.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-2.15348533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggguggg----ggcuuuccccccccaaaggggggg
            +++++++++||||++++-----++++++-++++++++
            +++++++++----++++|||||++++++-++++++++
    REV:    cccccacccaccaccga-----gggggucuccccccc
	
	uucccaaacccaacccuuuaggguuuuccaauuuugggggugggggcuuuccccccccaaagggggggugggggccccaaaacauuuuuuccgggaaaaaaauuuuucuuucuuuggugucccaccccccgcgcggaaaaaaaaaaacccaacacuuuauuucuuccccccccucugggggagccaccacccacccccgcguggggu
	.(((((.....(((((....)))))..........(((((((((((((.....((((((.((((((((((((...)))).....(((((((((.(((((....))))).......((((...)))).......)))))))))........................)))))))).))))))))))....)))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-E02-16NOV2007-008--.593.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-2.15348533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggguggg----ggcuuuccccccccaaaggggggg
            +++++++++||||++++-----++++++-++++++++
            +++++++++----++++|||||++++++-++++++++
    REV:    cccccacccaccaccga-----gggggucuccccccc
	
	aacccaacccuuuaggguuuuccaauuuugggggugggggcuuuccccccccaaagggggggugggggccccaaaacauuuuuuccgggaaaaaaauuuuucuuucuuuggugucccaccccccgcgcggaaaaaaaaaaacccaacacuuuauuucuuccccccccucugggggagccaccacccacccccgcguggggu
	.((((.((((....))))...........(((((((((((((.....((((((.((((((((((((...)))).....(((((((((.(((((....))))).......((((...)))).......)))))))))........................)))))))).))))))))))....))))))))).....))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-E02-16NOV2007-008--.597.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	-2.062151	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaauuuuggggguggg----ggcuuuccccccccaaaggggggg
            +++++----++++++++++||||++++-----++++++-++++++++
            +++++--||++++++++++----++++|||||++++++-++++++++
    REV:    ggggugc--gcccccacccaccaccga-----gggggucuccccccc
	
	caacccuuuaggguuuuccaauuuugggggugggggcuuuccccccccaaagggggggugggggccccaaaacauuuuuuccgggaaaaaaauuuuucuuucuuuggugucccaccccccgcgcggaaaaaaaaaaacccaacacuuuauuucuuccccccccucugggggagccaccacccacccccgcguggggu
	.(((((....)))))(((((....((((((((((((((.....((((((.((((((((((((...)))).....(((((((((.(((((....))))).......((((...)))).......)))))))))........................)))))))).))))))))))....))))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-E02-16NOV2007-008--.611.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	-2.062151	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccaauuuuggggguggg----ggcuuuccccccccaaaggggggg
            +++++----++++++++++||||++++-----++++++-++++++++
            +++++--||++++++++++----++++|||||++++++-++++++++
    REV:    ggggugc--gcccccacccaccaccga-----gggggucuccccccc
	
	uuuccaauuuugggggugggggcuuuccccccccaaagggggggugggggccccaaaacauuuuuuccgggaaaaaaauuuuucuuucuuuggugucccaccccccgcgcggaaaaaaaaaaacccaacacuuuauuucuuccccccccucugggggagccaccacccacccccgcguggggu
	.(((((....((((((((((((((.....((((((.((((((((((((...)))).....(((((((((.(((((....))))).......((((...)))).......)))))))))........................)))))))).))))))))))....))))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-G01-16NOV2007-003--.526.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	1.9204605	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccccucggggccuucccuuuuu--cccaccccccccccuuuuaccggaaaa
            ++++++++-++++------------||+++-++++++++++++++-++++++++
            ++++++++-++++--------------+++|++++++++++++++|++++++++
    REV:    gggggggaccccccuccucuucuuuucggg-gggggggggggggg-gguuuuuu
	
	agggggggaacccccccggggauauaaaaaaaccgggggguuuucccccggggaacccccccucggggccuucccuuuuucccaccccccccccuuuuaccggaaaauuuguucccccuuuuuuuccucuuuuggggagaggggggggggcuuuuuuuuuuauuauuuccacaccuguuuuggauaauuuuucuuucuuuuuugggggggggggggggggggcuuuucuucuccuccccccaggggggg
	.(((((..((.((((((((.............))))))))))..)))))......((((((((.((((............(((.((((((((((((((.((((((((...((((((((((((((((((.....))))))))))))))))))................((((.........)))).............)))))))))))))))))))))))))..............)))).))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-H03-16NOV2007-017--.586.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	0.658493333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccc-cguggggg
            +++--++++++--++++++++-------+++--+++++++|++-+++++
            +++--++++++-|++++++++------|+++||+++++++-++-+++++
    REV:    ggggggggggga-gccucccccuuuuu-ggg--ggggggguguucuccc
	
	agcccuuuuggcccuuuucuuucuggcuaaugggccaauucccgggccuauggcccggacccgccaauggaaacuuccuaauauggaagccaaucgaaguuuuugcggcgccucccucguucauugaucccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccccguggggguuacuucccucuugugggggggggguuuuucccccuccgagggggggggggggugggccaaucucuuuuuuuuggugga
	.((((..((((((...........)))))).))))......(((((((...)))))))..(((((((..(((.(((((......))))).................(((.((.((.(((.....))).(((..((((((..((((((((.......(((..(((((((((.(((((......))))).)).))))))))))......)))))))).))))))..))))).))))).......)))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-H03-16NOV2007-017--.586.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0.634149166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccc-cguggggg
            +++++++++++--++++++++-------+++--+++++++|++-+++++
            +++++++++++-|++++++++------|+++||+++++++-++-+++++
    REV:    ggggggggggga-gccucccccuuuuu-ggg--ggggggguguucuccc
	
	agcccuuuuggcccuuuucuuucuggcuaaugggccaauucccgggccuauggcccggacccgccaauggaaacuuccuaauauggaagccaaucgaaguuuuugcggcgccucccucguucauugaucccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccccguggggguuacuucccucuugugggggggggguuuuucccccuccgagggggggggggggugggccaaucucuuuuuuuuggugga
	.((((..((((((...........)))))).))))......(((((((...)))))))..(((((((..(((.(((((......))))).................(((.((.((.(((.....))).(((((((((((..((((((((.......(((..(((((((((.(((((......))))).)).))))))))))......)))))))).))))))))))))).))))).......)))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-H03-16NOV2007-017--.592.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0.634149166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccc-cguggggg
            +++++++++++--++++++++-------+++--+++++++|++-+++++
            +++++++++++-|++++++++------|+++||+++++++-++-+++++
    REV:    ggggggggggga-gccucccccuuuuu-ggg--ggggggguguucuccc
	
	uuuggcccuuuucuuucuggcuaaugggccaauucccgggccuauggcccggacccgccaauggaaacuuccuaauauggaagccaaucgaaguuuuugcggcgccucccucguucauugaucccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccccguggggguuacuucccucuugugggggggggguuuuucccccuccgagggggggggggggugggccaaucucuuuuuuuuggugga
	.(((((((((..((....))..)).)))))))...(((((((...)))))))..(((((((..(((.(((((......))))).................(((.((.((.(((.....))).(((((((((((..((((((((.......(((..(((((((((.(((((......))))).)).))))))))))......)))))))).))))))))))))).))))).......)))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-H03-16NOV2007-017--.592.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	0.658493333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccc-cguggggg
            +++--++++++--++++++++-------+++--+++++++|++-+++++
            +++--++++++-|++++++++------|+++||+++++++-++-+++++
    REV:    ggggggggggga-gccucccccuuuuu-ggg--ggggggguguucuccc
	
	uuuggcccuuuucuuucuggcuaaugggccaauucccgggccuauggcccggacccgccaauggaaacuuccuaauauggaagccaaucgaaguuuuugcggcgccucccucguucauugaucccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccccguggggguuacuucccucuugugggggggggguuuuucccccuccgagggggggggggggugggccaaucucuuuuuuuuggugga
	.(((((((((..((....))..)).)))))))...(((((((...)))))))..(((((((..(((.(((((......))))).................(((.((.((.(((.....))).(((..((((((..((((((((.......(((..(((((((((.(((((......))))).)).))))))))))......)))))))).))))))..))))).))))).......)))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-H03-16NOV2007-017--.608.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	0.658493333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccc-cguggggg
            +++--++++++--++++++++-------+++--+++++++|++-+++++
            +++--++++++-|++++++++------|+++||+++++++-++-+++++
    REV:    ggggggggggga-gccucccccuuuuu-ggg--ggggggguguucuccc
	
	cuggcuaaugggccaauucccgggccuauggcccggacccgccaauggaaacuuccuaauauggaagccaaucgaaguuuuugcggcgccucccucguucauugaucccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccccguggggguuacuucccucuugugggggggggguuuuucccccuccgagggggggggggggugggccaaucucuuuuuuuuggugga
	.(((((....)))))....(((((((...)))))))..(((((((..(((.(((((......))))).................(((.((.((.(((.....))).(((..((((((..((((((((.......(((..(((((((((.(((((......))))).)).))))))))))......)))))))).))))))..))))).))))).......)))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-H03-16NOV2007-017--.608.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0.634149166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccc-cguggggg
            +++++++++++--++++++++-------+++--+++++++|++-+++++
            +++++++++++-|++++++++------|+++||+++++++-++-+++++
    REV:    ggggggggggga-gccucccccuuuuu-ggg--ggggggguguucuccc
	
	cuggcuaaugggccaauucccgggccuauggcccggacccgccaauggaaacuuccuaauauggaagccaaucgaaguuuuugcggcgccucccucguucauugaucccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccccguggggguuacuucccucuugugggggggggguuuuucccccuccgagggggggggggggugggccaaucucuuuuuuuuggugga
	.(((((....)))))....(((((((...)))))))..(((((((..(((.(((((......))))).................(((.((.((.(((.....))).(((((((((((..((((((((.......(((..(((((((((.(((((......))))).)).))))))))))......)))))))).))))))))))))).))))).......)))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-H03-16NOV2007-017--.626.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0.634149166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccc-cguggggg
            +++++++++++--++++++++-------+++--+++++++|++-+++++
            +++++++++++-|++++++++------|+++||+++++++-++-+++++
    REV:    ggggggggggga-gccucccccuuuuu-ggg--ggggggguguucuccc
	
	cccgggccuauggcccggacccgccaauggaaacuuccuaauauggaagccaaucgaaguuuuugcggcgccucccucguucauugaucccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccccguggggguuacuucccucuugugggggggggguuuuucccccuccgagggggggggggggugggccaaucucuuuuuuuuggugga
	.(((((((...)))))))..(((((((..(((.(((((......))))).................(((.((.((.(((.....))).(((((((((((..((((((((.......(((..(((((((((.(((((......))))).)).))))))))))......)))))))).))))))))))))).))))).......)))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-H03-16NOV2007-017--.626.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	0.658493333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccc-cguggggg
            +++--++++++--++++++++-------+++--+++++++|++-+++++
            +++--++++++-|++++++++------|+++||+++++++-++-+++++
    REV:    ggggggggggga-gccucccccuuuuu-ggg--ggggggguguucuccc
	
	cccgggccuauggcccggacccgccaauggaaacuuccuaauauggaagccaaucgaaguuuuugcggcgccucccucguucauugaucccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccccguggggguuacuucccucuugugggggggggguuuuucccccuccgagggggggggggggugggccaaucucuuuuuuuuggugga
	.(((((((...)))))))..(((((((..(((.(((((......))))).................(((.((.((.(((.....))).(((..((((((..((((((((.......(((..(((((((((.(((((......))))).)).))))))))))......)))))))).))))))..))))).))))).......)))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-H03-16NOV2007-017--.645.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	0.658493333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccc-cguggggg
            +++--++++++--++++++++-------+++--+++++++|++-+++++
            +++--++++++-|++++++++------|+++||+++++++-++-+++++
    REV:    ggggggggggga-gccucccccuuuuu-ggg--ggggggguguucuccc
	
	cccgccaauggaaacuuccuaauauggaagccaaucgaaguuuuugcggcgccucccucguucauugaucccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccccguggggguuacuucccucuugugggggggggguuuuucccccuccgagggggggggggggugggccaaucucuuuuuuuuggugga
	.(((((((..(((.(((((......))))).................(((.((.((.(((.....))).(((..((((((..((((((((.......(((..(((((((((.(((((......))))).)).))))))))))......)))))))).))))))..))))).))))).......)))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-H03-16NOV2007-017--.645.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0.634149166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccc-cguggggg
            +++++++++++--++++++++-------+++--+++++++|++-+++++
            +++++++++++-|++++++++------|+++||+++++++-++-+++++
    REV:    ggggggggggga-gccucccccuuuuu-ggg--ggggggguguucuccc
	
	cccgccaauggaaacuuccuaauauggaagccaaucgaaguuuuugcggcgccucccucguucauugaucccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccccguggggguuacuucccucuugugggggggggguuuuucccccuccgagggggggggggggugggccaaucucuuuuuuuuggugga
	.(((((((..(((.(((((......))))).................(((.((.((.(((.....))).(((((((((((..((((((((.......(((..(((((((((.(((((......))))).)).))))))))))......)))))))).))))))))))))).))))).......)))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-H03-16NOV2007-017--.673.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0.634149166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccc-cguggggg
            +++++++++++--++++++++-------+++--+++++++|++-+++++
            +++++++++++-|++++++++------|+++||+++++++-++-+++++
    REV:    ggggggggggga-gccucccccuuuuu-ggg--ggggggguguucuccc
	
	agccaaucgaaguuuuugcggcgccucccucguucauugaucccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccccguggggguuacuucccucuugugggggggggguuuuucccccuccgagggggggggggggugggccaaucucuuuuuuuugguggaaaaaauuauuuuuucu
	.(((((..((((.......(((.((.((.(((.....))).(((((((((((..((((((((.......(((..(((((((((.(((((......))))).)).))))))))))......)))))))).))))))))))))).))))).....))))...))))).((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-H03-16NOV2007-017--.673.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	0.658493333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccc-cguggggg
            +++--++++++--++++++++-------+++--+++++++|++-+++++
            +++--++++++-|++++++++------|+++||+++++++-++-+++++
    REV:    ggggggggggga-gccucccccuuuuu-ggg--ggggggguguucuccc
	
	agccaaucgaaguuuuugcggcgccucccucguucauugaucccuuccccccggcgggggggcccuucucccuaccccccccguggggguuacuucccucuugugggggggggguuuuucccccuccgagggggggggggggugggccaaucucuuuuuuuugguggaaaaaauuauuuuuucu
	.(((((..((((.......(((.((.((.(((.....))).(((..((((((..((((((((.......(((..(((((((((.(((((......))))).)).))))))))))......)))))))).))))))..))))).))))).....))))...))))).((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-251-H08-16NOV2007-050--.777.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	3.208452	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccgcc-------uuuaaccggaaaaacuguuucccccccuuuuucucc
            +++++-|||||||+++++--++++++++-----++++++++++++++++
            +++++--------+++++--++++++++-||||++++++++++++++++
    REV:    uggcgccccccuaaaauuuuuuuuuuugc----ggggggggaaaagggg
	
	uccccccccggagacaccuccccccggggggccucucuccguuuuccaaaccccugccgccuuuaaccggaaaaacuguuucccccccuuuuucuccccuuuggggaaaaggggggggcguuuuuuuuuuuaaaauccccccgcgguuguugagguuauuucuuuaauuuuucuuggggguggggggggu
	.(((((((((((((...(((((....)))))....))))).........(((((((((((.(((((..((((((((.....((((((((((((((((.....)))))))))))))))).))))))))..)))))........))))).(((((((......))))))).......)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-B12-16NOV2007-094--.341.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	-1.71534033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-cccuuuuucgaaaagggggggggggccca
            +++|+++++++++-------++-++++++++++
            +++-+++++++++-----||++-++++++++++
    REV:    gggcggggaggggaaaaa--ccgccccccgggu
	
	cccccccuuuuucgaaaagggggggggggcccaccaaaaagguuuggggggggaccccccuggaaaugggggaccuuuggcgggguuuguggauuccaguuccuugggccccccgccaaaaaggggaggggcgggu
	.((((((((((((.......((.((((((((((((((.....((..(((((....)))))..))...((....)).)))).((((((....)))))).......)))))))))).)).....))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-B12-16NOV2007-094--.341.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	-1.71534033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-cccuuuuucgaaaagggggggggggccca
            +++|+++++++++-------++-++++++++++
            +++-+++++++++-----||++-++++++++++
    REV:    gggcggggaggggaaaaa--ccgccccccgggu
	
	cccccccuuuuucgaaaagggggggggggcccaccaaaaagguuuggggggggaccccccuggaaaugggggaccuuuggcgggguuuguggauuccaguuccuugggccccccgccaaaaaggggaggggcgggu
	.((((((((((((.......((.((((((((((............(((((....)))))..((((..((....))......((((((....))))))..)))).)))))))))).)).....))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-C02-16NOV2007-012--.533.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	0.1106	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaauuuuuuu----ccccccgugg---gcagcacccccu
            +++++++++++-||||++++++++--|||+++++-++++++
            +++++++++++-----++++++++-----+++++|++++++
    REV:    uuuuuaagaaaccucuggggggcgggggguguug-ggggga
	
	ccuuuucccgggaaacuuucuguuuuuguggucccaccccgggaaaagaacaaaaauuuuuuuccccccgugggcagcacccccuggggaaaaaaagaauuauaaaaaaagagggggguuguggggggcggggggucuccaaagaauuuuuuuuugggagggggggggggcucuccaauuccccccgcccccucccaac
	.(((((((((((.(((.....)))...(((....))))))))))))))...(((((((((((.((((((((..(((((.((((((..........................))))))))))).....)))))))).....)))))))))))..(((((((((((((((((..........)))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-C02-16NOV2007-012--.583.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	0.1106	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaauuuuuuu----ccccccgugg---gcagcacccccu
            +++++++++++-||||++++++++--|||+++++-++++++
            +++++++++++-----++++++++-----+++++|++++++
    REV:    uuuuuaagaaaccucuggggggcgggggguguug-ggggga
	
	caaaaauuuuuuuccccccgugggcagcacccccuggggaaaaaaagaauuauaaaaaaagagggggguuguggggggcggggggucuccaaagaauuuuuuuuugggagggggggggggcucuccaauuccccccgcccccucccaac
	.(((((((((((.((((((((..(((((.((((((..........................))))))))))).....)))))))).....)))))))))))..(((((((((((((((((..........)))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-C02-16NOV2007-012--.588.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-2.0991645	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuuuuuu----ccccccgugg---gcagcacccccu
            +++++++-||||++++++++--|||+++++-++++++
            +++++++-----++++++++-----+++++|++++++
    REV:    uaagaaaccucuggggggcgggggguguug-ggggga
	
	auuuuuuuccccccgugggcagcacccccuggggaaaaaaagaauuauaaaaaaagagggggguuguggggggcggggggucuccaaagaauuuuuuuuugggagggggggggggcucuccaauuccccccgcccccucccaaca
	(((((((.((((((((..(((((.((((((..........................))))))))))).....)))))))).....)))))))......(((((((((((((((((..........)))))).)))))))))))..

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-C09-16NOV2007-075--.619.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.05	MeanVal:	-0.791116666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucucgauaauccuucuccacucuucgcu
            ++++------++++++++++-++++++-++
            ++++-|||||++++++++++|++++++-++
    REV:    ccagc-----uggggggggg-gggggggga
	
	aggucucgauaauccuucuccacucuucgcuauccccagggggggcguuuuuucaauaacccccccgcgugaggguuuuucccauuucgggggguggggggggguuuucucccccccaaagggggggggggggggggucgacca
	.((((......((((((((((.((((((.((.(((((..((((((.(((........)))))))))......(((.....))).....))))).((((((((((....)))))))))).)).)))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.522.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-0.712557	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||+++--+++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----+++--+++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	aucuucugcuuuccgucgacauugguguugagaacacgaagaaugugcuggaauucuucauuggcaacgagcgacauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagac
	.(((((((((((((.((..((((.((((((.......(((((((........))))))).(((....))).)))))).((((((((.((..((.((((...)))))))))))))))).))))..))))))).))....((....)).((((..(((((..((((((((((.((((((((((((..(((......(((((((((...((((.....)))).....))))))))))))..)))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.522.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	aucuucugcuuuccgucgacauugguguugagaacacgaagaaugugcuggaauucuucauuggcaacgagcgacauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagac
	.(((((((((((((.((..((((.((((((.......(((((((........))))))).(((....))).)))))).((((((((.((..((.((((...)))))))))))))))).))))..))))))).))....((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.527.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	cugcuuuccgucgacauugguguugagaacacgaagaaugugcuggaauucuucauuggcaacgagcgacauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.((((..((.(((.((((.((((((.......(((((((........))))))).(((....))).)))))).((((((((.((..((.((((...))))))))))))))))............)))))))..((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..)))).))..)).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.527.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-0.712557	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||+++--+++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----+++--+++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	cugcuuuccgucgacauugguguugagaacacgaagaaugugcuggaauucuucauuggcaacgagcgacauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.((((..((.(((.((((.((((((.......(((((((........))))))).(((....))).)))))).((((((((.((..((.((((...))))))))))))))))............)))))))..((....)).((((..(((((..((((((((((.((((((((((((..(((......(((((((((...((((.....)))).....))))))))))))..)))....))))))))))).)))))))).)))))..)))).))..)).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.527.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-0.712557	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||+++--+++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----+++--+++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	cugcuuuccgucgacauugguguugagaacacgaagaaugugcuggaauucuucauuggcaacgagcgacauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	...((..((.(((.((((.((((((.......(((((((........))))))).(((....))).)))))).((((((((.((..((.((((...))))))))))))))))............)))))))..((....)).((((..(((((..((((((((((.((((((((((((..(((......(((((((((...((((.....)))).....))))))))))))..)))....))))))))))).)))))))).)))))..)))).))..))...

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.529.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-0.712557	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||+++--+++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----+++--+++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	gcuuuccgucgacauugguguugagaacacgaagaaugugcuggaauucuucauuggcaacgagcgacauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.((..((.(((.((((.((((((.......(((((((........))))))).(((....))).)))))).((((((((.((..((.((((...))))))))))))))))............)))))))..((....)).((((..(((((..((((((((((.((((((((((((..(((......(((((((((...((((.....)))).....))))))))))))..)))....))))))))))).)))))))).)))))..)))).))..))...

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.529.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	gcuuuccgucgacauugguguugagaacacgaagaaugugcuggaauucuucauuggcaacgagcgacauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.((..((.(((.((((.((((((.......(((((((........))))))).(((....))).)))))).((((((((.((..((.((((...))))))))))))))))............)))))))..((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..)))).))..))...

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.558.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	cgaagaaugugcuggaauucuucauuggcaacgagcgacauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.........(((.....(((((((((.((.....))......((((((((.((..((.((((...)))))))))))))))).))))))))).....)))...((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.558.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-0.712557	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||+++--+++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----+++--+++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	cgaagaaugugcuggaauucuucauuggcaacgagcgacauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.........(((.....(((((((((.((.....))......((((((((.((..((.((((...)))))))))))))))).))))))))).....)))...((....)).((((..(((((..((((((((((.((((((((((((..(((......(((((((((...((((.....)))).....))))))))))))..)))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.566.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	gugcuggaauucuucauuggcaacgagcgacauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.(((.....(((((((((.((.....))......((((((((.((..((.((((...)))))))))))))))).))))))))).....)))...((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.566.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-0.712557	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||+++--+++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----+++--+++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	gugcuggaauucuucauuggcaacgagcgacauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.(((.....(((((((((.((.....))......((((((((.((..((.((((...)))))))))))))))).))))))))).....)))...((....)).((((..(((((..((((((((((.((((((((((((..(((......(((((((((...((((.....)))).....))))))))))))..)))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.568.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-0.712557	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||+++--+++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----+++--+++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	gcuggaauucuucauuggcaacgagcgacauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	((.....(((((((((.((.....))......((((((((.((..((.((((...)))))))))))))))).))))))))).....))....((....)).((((..(((((..((((((((((.((((((((((((..(((......(((((((((...((((.....)))).....))))))))))))..)))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.568.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	gcuggaauucuucauuggcaacgagcgacauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	((.....(((((((((.((.....))......((((((((.((..((.((((...)))))))))))))))).))))))))).....))....((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.571.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-0.712557	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||+++--+++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----+++--+++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	ggaauucuucauuggcaacgagcgacauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	....(((((((((.((.....))......((((((((.((..((.((((...)))))))))))))))).)))))))))...........((....)).((((..(((((..((((((((((.((((((((((((..(((......(((((((((...((((.....)))).....))))))))))))..)))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.571.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	ggaauucuucauuggcaacgagcgacauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	....(((((((((.((.....))......((((((((.((..((.((((...)))))))))))))))).)))))))))...........((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.571.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	ggaauucuucauuggcaacgagcgacauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	....((((((.(((....)))....(((.((((((((.((..((.((((...))))))))))))))))..)))..))))))........((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.574.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	auucuucauuggcaacgagcgacauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.(((((((((.((.....))......((((((((.((..((.((((...)))))))))))))))).)))))))))...........((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.574.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-0.712557	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||+++--+++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----+++--+++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	auucuucauuggcaacgagcgacauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.(((((((((.((.....))......((((((((.((..((.((((...)))))))))))))))).)))))))))...........((....)).((((..(((((..((((((((((.((((((((((((..(((......(((((((((...((((.....)))).....))))))))))))..)))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.574.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-0.712557	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||+++--+++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----+++--+++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	auucuucauuggcaacgagcgacauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.((((((.(((....)))....(((.((((((((.((..((.((((...))))))))))))))))..)))..))))))........((....)).((((..(((((..((((((((((.((((((((((((..(((......(((((((((...((((.....)))).....))))))))))))..)))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.585.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-0.712557	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||+++--+++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----+++--+++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	gcaacgagcgacauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	........((.(((..((.(((..(((...(((((...((....))...))))).))).))).))..)))))...((....)).((((..(((((..((((((((((.((((((((((((..(((......(((((((((...((((.....)))).....))))))))))))..)))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.585.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	gcaacgagcgacauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	........((.(((..((.(((..(((...(((((...((....))...))))).))).))).))..)))))...((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.592.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	gcgacauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.((.(((..((.(((..(((...(((((...((....))...))))).))).))).))..)))))...((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.592.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-0.712557	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||+++--+++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----+++--+++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	gcgacauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.((.(((..((.(((..(((...(((((...((....))...))))).))).))).))..)))))...((....)).((((..(((((..((((((((((.((((((((((((..(((......(((((((((...((((.....)))).....))))))))))))..)))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.595.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-0.712557	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||+++--+++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----+++--+++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	acauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.(((.((((((((.((..((.((((...))))))))))))))))..)))................((....)).((((..(((((..((((((((((.((((((((((((..(((......(((((((((...((((.....)))).....))))))))))))..)))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.595.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	acauggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.(((.((((((((.((..((.((((...))))))))))))))))..)))................((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.599.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	ggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.((((((((.((..((.((((...))))))))))))))))..((.................((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..)))).......)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.599.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-0.712557	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||+++--+++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----+++--+++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	ggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.((((((((.((..((.((((...))))))))))))))))..((.................((....)).((((..(((((..((((((((((.((((((((((((..(((......(((((((((...((((.....)))).....))))))))))))..)))....))))))))))).)))))))).)))))..)))).......)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.599.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	ggcugcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.((((((((.((..((.((((...)))))))))))))))).....................((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.603.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	gcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.(((..(((...(((((...((....))...))))).))).))).............((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.603.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-0.712557	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||+++--+++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----+++--+++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	gcuuaggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.(((..(((...(((((...((....))...))))).))).))).............((....)).((((..(((((..((((((((((.((((((((((((..(((......(((((((((...((((.....)))).....))))))))))))..)))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.608.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	ggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.(((...(((((...((....))...))))).))).................((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.608.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-0.712557	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||+++--+++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----+++--+++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	ggcugggacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.(((...(((((...((....))...))))).))).................((....)).((((..(((((..((((((((((.((((((((((((..(((......(((((((((...((((.....)))).....))))))))))))..)))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.614.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	gacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.(((((...((....))...)))))..((.................((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..)))).......)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.614.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-0.712557	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||+++--+++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----+++--+++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	gacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.(((((...((....))...)))))..((.................((....)).((((..(((((..((((((((((.((((((((((((..(((......(((((((((...((((.....)))).....))))))))))))..)))....))))))))))).)))))))).)))))..)))).......)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.614.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	gacugcgaugcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.(((((...((....))...))))).....................((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.621.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	augcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.((((.((.((..((.....))..)).))...))))...((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.621.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-0.712557	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||+++--+++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----+++--+++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	augcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.((((.((.((..((.....))..)).))...))))...((....)).((((..(((((..((((((((((.((((((((((((..(((......(((((((((...((((.....)))).....))))))))))))..)))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.623.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-0.712557	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||+++--+++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----+++--+++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	gcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	(((.((.((..((.....))..)).))...)))....((....)).((((..(((((..((((((((((.((((((((((((..(((......(((((((((...((((.....)))).....))))))))))))..)))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.623.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	gcagcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	(((.((.((..((.....))..)).))...)))....((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.625.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	agcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.(((((...)))))..((.................((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..)))).......)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.625.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-0.712557	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||+++--+++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----+++--+++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	agcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.(((((...)))))..((.................((....)).((((..(((((..((((((((((.((((((((((((..(((......(((((((((...((((.....)))).....))))))))))))..)))....))))))))))).)))))))).)))))..)))).......)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.625.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	agcugcugagcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.(((((...))))).....................((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.633.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-0.712557	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||+++--+++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----+++--+++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	agcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.(((................)))....((....)).((((..(((((..((((((((((.((((((((((((..(((......(((((((((...((((.....)))).....))))))))))))..)))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.633.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	agcaguaagugaagaggagaugcgauacggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.(((................)))....((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.659.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	acggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.((....)).((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.659.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-0.712557	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||+++--+++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----+++--+++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	acggagacgaccuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.((....)).((((..(((((..((((((((((.((((((((((((..(((......(((((((((...((((.....)))).....))))))))))))..)))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.668.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-0.712557	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||+++--+++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----+++--+++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	accuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.((((..(((((..((((((((((.((((((((((((..(((......(((((((((...((((.....)))).....))))))))))))..)))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D02-16NOV2007-010--.668.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-0.6902415	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuaaacccuaagcccccuug-ggaagggggggg----gcuuuuuuuuaaaacuccccccgugu--gagg
            ++++--+++++--++++++++|++-+++++++++||||++++++++------+++++++++---||++++
            ++++--+++++-|++++++++-++|+++++++++----++++++++||||||+++++++++-----++++
    REV:    ggguggggggug-ggggggacacc-ucccccccuuuugugggggga------gggggggguuuuuuuuuc
	
	accuaaacccuaagcccccuugggaagggggggggcuuuuuuuuaaaacuccccccgugugaggauuuucuuuuuuuuuggggggggagggggguguuuucccccccuccacagggggggugggggguggggggggagaca
	.((((..(((((..((((((((((.(((((((((((((((((......(((((((((...((((.....)))).....)))))))))))))))))....))))))))))).)))))))).)))))..))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.501.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-0.656304000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggccuuuucucuaaaccccccc---ggguggggggaau---cuccucuuuucc
            ++++-++++--+++++--+++++++|||+++-++++++++-|||++++++++--++
            ++++-++++--+++++--+++++++---+++|++++++++----++++++++--++
    REV:    ccccgggggggggggugggggggggggaccc-cuccccuuuuguggggggaggggg
	
	aggggggcgcucauaaggacccggcggaccgacgagggagcggugaagugcgccuugcgguucuugcggcgggaggaggugacucugggauuguacuucaucgugguuggcugcggucggagugccgaucuaggauuugaaagaaaggcgacggccgaaaugaaguucccccgggggggccuuuucucuaaacccccccggguggggggaaucuccucuuuuccggggggggagggggguguuuuccccuccccagggggggggggugggggggggggcccca
	..(((((.((((((.......((((.((((.........((((((((((((..(((((.((....)).))))).((((....))))......)))))))))))))))).))))((((((...((((..(((..........)))..)))).))))))..)))).)).)))))..((((.((((..(((((..((((((((((.((((((((.((((((((..((...))..))))))))....)))))))))))...)))))))..)))))..)))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.506.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-1.51714133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgcucauaaggacc-cggcggaccgacgagggagcggugaagugc
            +++++++-----++++|++++-++++---------++++++++++++
            +++++++-||||++++-++++-++++|||||||||++++++++++++
    REV:    ccgugagg----cuggcgucgguugg---------ugcuacuucaug
	

>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.506.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-0.629522666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gg--gggggccuuuucucuaaaccccccc---ggguggggggaau---cuccucuuuucc
            ++||++++-++++--+++++--+++++++|||+++-++++++++-|||++++++++--++
            ++--++++-++++--+++++--+++++++---+++|++++++++----++++++++--++
    REV:    ccaaccccgggggggggggugggggggggggaccc-cuccccuuuuguggggggaggggg
	
	ggcgcucauaaggacccggcggaccgacgagggagcggugaagugcgccuugcgguucuugcggcgggaggaggugacucugggauuguacuucaucgugguuggcugcggucggagugccgaucuaggauuugaaagaaaggcgacggccgaaaugaaguucccccgggggggccuuuucucuaaacccccccggguggggggaaucuccucuuuuccggggggggagggggguguuuuccccuccccagggggggggggugggggggggggccccaacca
	(((((((.....((((((((.((((.........((((((((((((..(((((.((....)).))))).((((....))))......)))))))))))))))).)))).)))).)))))))......(((...........(((....)))..........)))...((((((.((((..(((((..((((((((((.((((((((.((((((((..((...))..))))))))....)))))))))))...)))))))..)))))..)))).))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.516.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	0.0333721666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggccuuuucucuaaa---ccccccc-ggguggggggaau---cuccucuuuucc
            ++++++++--++++---|||+++++++|+++-++++++++-|||++++++++--++
            ++++++++--++++------+++++++-+++|++++++++----++++++++--++
    REV:    ccccgggggggggggugggggggggggaccc-cuccccuuuuguggggggaggggg
	
	aggacccggcggaccgacgagggagcggugaagugcgccuugcgguucuugcggcgggaggaggugacucugggauuguacuucaucgugguuggcugcggucggagugccgaucuaggauuugaaagaaaggcgacggccgaaaugaaguucccccgggggggccuuuucucuaaacccccccggguggggggaaucuccucuuuuccggggggggagggggguguuuuccccuccccagggggggggggugggggggggggccccaacca
	.((.(((((.((((((((......((((((((((((..(((((.((....)).))))).((((....))))......)))))))))))).)))))...((((((...((((..(((..........)))..)))).)))))).........))).)))))((((((((..((((...((((((((((.((((((((.((((((((..((...))..))))))))....))))))))))).)))))))......))))..))))))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.519.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	0.0333721666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggccuuuucucuaaa---ccccccc-ggguggggggaau---cuccucuuuucc
            ++++++++--++++---|||+++++++|+++-++++++++-|||++++++++--++
            ++++++++--++++------+++++++-+++|++++++++----++++++++--++
    REV:    ccccgggggggggggugggggggggggaccc-cuccccuuuuguggggggaggggg
	
	acccggcggaccgacgagggagcggugaagugcgccuugcgguucuugcggcgggaggaggugacucugggauuguacuucaucgugguuggcugcggucggagugccgaucuaggauuugaaagaaaggcgacggccgaaaugaaguucccccgggggggccuuuucucuaaacccccccggguggggggaaucuccucuuuuccggggggggagggggguguuuuccccuccccagggggggggggugggggggggggcccca
	.(((((.((((((((......((((((((((((..(((((.((....)).))))).((((....))))......)))))))))))).)))))...((((((...((((..(((..........)))..)))).)))))).........))).)))))((((((((..((((...((((((((((.((((((((.((((((((..((...))..))))))))....))))))))))).)))))))......))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.539.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-0.656304000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggccuuuucucuaaaccccccc---ggguggggggaau---cuccucuuuucc
            ++++-++++--+++++--+++++++|||+++-++++++++-|||++++++++--++
            ++++-++++--+++++--+++++++---+++|++++++++----++++++++--++
    REV:    ccccgggggggggggugggggggggggaccc-cuccccuuuuguggggggaggggg
	
	agcggugaagugcgccuugcgguucuugcggcgggaggaggugacucugggauuguacuucaucgugguuggcugcggucggagugccgaucuaggauuugaaagaaaggcgacggccgaaaugaaguucccccgggggggccuuuucucuaaacccccccggguggggggaaucuccucuuuuccggggggggagggggguguuuuccccuccccagggggggggggugggggggggggccccaaccaaccc
	.((((((((((((..(((((.((....)).))))).((((....))))......))))))))))))((((((...((((((...((((..(((..........)))..)))).)))))).................((((.((((..(((((..((((((((((.((((((((.((((((((..((...))..))))))))....)))))))))))...)))))))..)))))..)))).))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.557.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	2.386634	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaggaggugacucugggauuguacuucaucgugguuggcugc
            ++++++++++--+++++++-----+++++++--++++++--+++
            ++++++++++--+++++++---||+++++++--++++++-|+++
    REV:    cucuuuuccgggggggcccccu--ugaaguaaagccggca-gcg
	
	gcgguucuugcggcgggaggaggugacucugggauuguacuucaucgugguuggcugcggucggagugccgaucuaggauuugaaagaaaggcgacggccgaaaugaaguucccccgggggggccuuuucucuaaacccccccggguggggggaaucuccucuuuuccggggggggagggggguguuuuccccuccccagggggggggggugggggggggggccccaaccaaccc
	((.((....)).))((((((((((..(((((((.....(((((((..((((((..(((((((((....)))))).....(((....)))..))).))))))..)))))))...)))))))..))))))))))....((((((((((.((((((((.((((((((..((...))..))))))))....))))))))))).))))))).((((.((..(((....)))..)).))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.570.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	2.386634	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaggaggugacucugggauuguacuucaucgugguuggcugc
            ++++++++++--+++++++-----+++++++--++++++--+++
            ++++++++++--+++++++---||+++++++--++++++-|+++
    REV:    cucuuuuccgggggggcccccu--ugaaguaaagccggca-gcg
	
	cgggaggaggugacucugggauuguacuucaucgugguuggcugcggucggagugccgaucuaggauuugaaagaaaggcgacggccgaaaugaaguucccccgggggggccuuuucucuaaacccccccggguggggggaaucuccucuuuuccggggggggagggggguguuuuccccuccccagggggggggggugggggggggggccccaaccaaccc
	.((((((((((..(((((((.....(((((((..((((((..(((((((((....)))))).....(((....)))..))).))))))..)))))))...)))))))..))))))))))....((((((((((.((((((((.((((((((..((...))..))))))))....))))))))))).))))))).((((.((..(((....)))..)).))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.584.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-0.656304000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggccuuuucucuaaaccccccc---ggguggggggaau---cuccucuuuucc
            ++++-++++--+++++--+++++++|||+++-++++++++-|||++++++++--++
            ++++-++++--+++++--+++++++---+++|++++++++----++++++++--++
    REV:    ccccgggggggggggugggggggggggaccc-cuccccuuuuguggggggaggggg
	
	ucugggauuguacuucaucgugguuggcugcggucggagugccgaucuaggauuugaaagaaaggcgacggccgaaaugaaguucccccgggggggccuuuucucuaaacccccccggguggggggaaucuccucuuuuccggggggggagggggguguuuuccccuccccagggggggggggugggggggggggcccca
	.(((((.....(((((((..((((((..(((((((((....)))))).....(((....)))..))).))))))..)))))))...)))))((((.((((..(((((..((((((((((.((((((((.((((((((..((...))..))))))))....)))))))))))...)))))))..)))))..)))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.584.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-0.656304000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggccuuuucucuaaaccccccc---ggguggggggaau---cuccucuuuucc
            ++++-++++--+++++--+++++++|||+++-++++++++-|||++++++++--++
            ++++-++++--+++++--+++++++---+++|++++++++----++++++++--++
    REV:    ccccgggggggggggugggggggggggaccc-cuccccuuuuguggggggaggggg
	
	ucugggauuguacuucaucgugguuggcugcggucggagugccgaucuaggauuugaaagaaaggcgacggccgaaaugaaguucccccgggggggccuuuucucuaaacccccccggguggggggaaucuccucuuuuccggggggggagggggguguuuuccccuccccagggggggggggugggggggggggcccca
	.(((((.....(((((((..((((((.(((.((((((....)))))))))..(((....)))......))))))..)))))))...)))))((((.((((..(((((..((((((((((.((((((((.((((((((..((...))..))))))))....)))))))))))...)))))))..)))))..)))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.584.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	0.0333721666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggccuuuucucuaaa---ccccccc-ggguggggggaau---cuccucuuuucc
            ++++++++--++++---|||+++++++|+++-++++++++-|||++++++++--++
            ++++++++--++++------+++++++-+++|++++++++----++++++++--++
    REV:    ccccgggggggggggugggggggggggaccc-cuccccuuuuguggggggaggggg
	
	ucugggauuguacuucaucgugguuggcugcggucggagugccgaucuaggauuugaaagaaaggcgacggccgaaaugaaguucccccgggggggccuuuucucuaaacccccccggguggggggaaucuccucuuuuccggggggggagggggguguuuuccccuccccagggggggggggugggggggggggcccca
	.(((((.....(((((((..((((((..(((((((((....)))))).....(((....)))..))).))))))..)))))))...))))).((((((((..((((...((((((((((.((((((((.((((((((..((...))..))))))))....))))))))))).)))))))......))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.587.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-0.629522666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gg--gggggccuuuucucuaaaccccccc---ggguggggggaau---cuccucuuuucc
            ++||++++-++++--+++++--+++++++|||+++-++++++++-|||++++++++--++
            ++--++++-++++--+++++--+++++++---+++|++++++++----++++++++--++
    REV:    ccaaccccgggggggggggugggggggggggaccc-cuccccuuuuguggggggaggggg
	
	gggauuguacuucaucgugguuggcugcggucggagugccgaucuaggauuugaaagaaaggcgacggccgaaaugaaguucccccgggggggccuuuucucuaaacccccccggguggggggaaucuccucuuuuccggggggggagggggguguuuuccccuccccagggggggggggugggggggggggccccaacca
	((((....(((((((..((((((..(((((((((....)))))).....(((....)))..))).))))))..)))))))))))..((((((.((((..(((((..((((((((((.((((((((.((((((((..((...))..))))))))....)))))))))))...)))))))..)))))..)))).))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.587.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-0.629522666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gg--gggggccuuuucucuaaaccccccc---ggguggggggaau---cuccucuuuucc
            ++||++++-++++--+++++--+++++++|||+++-++++++++-|||++++++++--++
            ++--++++-++++--+++++--+++++++---+++|++++++++----++++++++--++
    REV:    ccaaccccgggggggggggugggggggggggaccc-cuccccuuuuguggggggaggggg
	
	gggauuguacuucaucgugguuggcugcggucggagugccgaucuaggauuugaaagaaaggcgacggccgaaaugaaguucccccgggggggccuuuucucuaaacccccccggguggggggaaucuccucuuuuccggggggggagggggguguuuuccccuccccagggggggggggugggggggggggccccaacca
	((((....(((((((..((((((.(((.((((((....)))))))))..(((....)))......))))))..)))))))))))..((((((.((((..(((((..((((((((((.((((((((.((((((((..((...))..))))))))....)))))))))))...)))))))..)))))..)))).))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.605.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-0.656304000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggccuuuucucuaaaccccccc---ggguggggggaau---cuccucuuuucc
            ++++-++++--+++++--+++++++|||+++-++++++++-|||++++++++--++
            ++++-++++--+++++--+++++++---+++|++++++++----++++++++--++
    REV:    ccccgggggggggggugggggggggggaccc-cuccccuuuuguggggggaggggg
	
	gguuggcugcggucggagugccgaucuaggauuugaaagaaaggcgacggccgaaaugaaguucccccgggggggccuuuucucuaaacccccccggguggggggaaucuccucuuuuccggggggggagggggguguuuuccccuccccagggggggggggugggggggggggccccaaccaaccc
	((((((...((((((...((((..(((..........)))..)))).)))))).................((((.((((..(((((..((((((((((.((((((((.((((((((..((...))..))))))))....)))))))))))...)))))))..)))))..)))).))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.613.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-0.629522666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gg--gggggccuuuucucuaaaccccccc---ggguggggggaau---cuccucuuuucc
            ++||++++-++++--+++++--+++++++|||+++-++++++++-|||++++++++--++
            ++--++++-++++--+++++--+++++++---+++|++++++++----++++++++--++
    REV:    ccaaccccgggggggggggugggggggggggaccc-cuccccuuuuguggggggaggggg
	
	gcggucggagugccgaucuaggauuugaaagaaaggcgacggccgaaaugaaguucccccgggggggccuuuucucuaaacccccccggguggggggaaucuccucuuuuccggggggggagggggguguuuuccccuccccagggggggggggugggggggggggccccaacca
	.((((((...((((..(((..........)))..)))).))))))...............((((((.((((..(((((..((((((((((.((((((((.((((((((..((...))..))))))))....)))))))))))...)))))))..)))))..)))).))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.624.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-0.656304000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggccuuuucucuaaaccccccc---ggguggggggaau---cuccucuuuucc
            ++++-++++--+++++--+++++++|||+++-++++++++-|||++++++++--++
            ++++-++++--+++++--+++++++---+++|++++++++----++++++++--++
    REV:    ccccgggggggggggugggggggggggaccc-cuccccuuuuguggggggaggggg
	
	gccgaucuaggauuugaaagaaaggcgacggccgaaaugaaguucccccgggggggccuuuucucuaaacccccccggguggggggaaucuccucuuuuccggggggggagggggguguuuuccccuccccagggggggggggugggggggggggcccca
	(((..(((..........)))..)))..(((..(((......)))..))).((((.((((..(((((..((((((((((.((((((((.((((((((..((...))..))))))))....)))))))))))...)))))))..)))))..)))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.632.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-0.629522666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gg--gggggccuuuucucuaaaccccccc---ggguggggggaau---cuccucuuuucc
            ++||++++-++++--+++++--+++++++|||+++-++++++++-|||++++++++--++
            ++--++++-++++--+++++--+++++++---+++|++++++++----++++++++--++
    REV:    ccaaccccgggggggggggugggggggggggaccc-cuccccuuuuguggggggaggggg
	
	aggauuugaaagaaaggcgacggccgaaaugaaguucccccgggggggccuuuucucuaaacccccccggguggggggaaucuccucuuuuccggggggggagggggguguuuuccccuccccagggggggggggugggggggggggccccaacca
	.(((...........(((....)))..........)))...((((((.((((..(((((..((((((((((.((((((((.((((((((..((...))..))))))))....)))))))))))...)))))))..)))))..)))).))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.651.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-0.656304000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggccuuuucucuaaaccccccc---ggguggggggaau---cuccucuuuucc
            ++++-++++--+++++--+++++++|||+++-++++++++-|||++++++++--++
            ++++-++++--+++++--+++++++---+++|++++++++----++++++++--++
    REV:    ccccgggggggggggugggggggggggaccc-cuccccuuuuguggggggaggggg
	
	acggccgaaaugaaguucccccgggggggccuuuucucuaaacccccccggguggggggaaucuccucuuuuccggggggggagggggguguuuuccccuccccagggggggggggugggggggggggcccca
	.(((..(((......)))..))).((((.((((..(((((..((((((((((.((((((((.((((((((..((...))..))))))))....)))))))))))...)))))))..)))))..)))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H01-16NOV2007-001--.728.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	0.332158333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accccccccgggg--------------------------cccccuccccuuuuuccccccccgcccccccuuauaccggaaaaaacgg
            +++++++++++++||||||||||||||||||||||||||++++++++++++++++++++------------------++++++++-++
            +++++++++++++--------------------------++++++++++++++++++++-------|||||||||||++++++++-++
    REV:    ugggggggguuccccccacuauauuauuuuuuuuuuuuugggggggggggaaaaggggguuuuccc-----------ccuuuuuuccc
	
	acccgggguuuucccccggggagaaccccccccggggcccccuccccuuuuuccccccccgcccccccuuauaccggaaaaaacgguuccccccuuuuuucccccuuuugggggaaaaggggggggggguuuuuuuuuuuuuauuauaucaccccccuuggggggggug
	.(((((((.....)))))))....(((((((((((((((((((((((((((((((((..................((((((((.((.....)).)))))))).......))))))))))))))))))))..........................))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H01-16NOV2007-001--.740.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	0.278491666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccuccccuuuuuccccccccgcccccccuuauaccggaaaaaacgg
            ++++++++++++++++++++------------------++++++++-++
            ++++++++++++++++++++-------|||||||||||++++++++-++
    REV:    gggggggggggaaaaggggguuuuccc-----------ccuuuuuuccc
	
	cccccggggagaaccccccccggggcccccuccccuuuuuccccccccgcccccccuuauaccggaaaaaacgguuccccccuuuuuucccccuuuugggggaaaaggggggggggguuuuuuuuuuuuuauuauaucaccccccuugggggggguga
	.((((((((........))))))))((((((((((((((((((((..................((((((((.((.....)).)))))))).......))))))))))))))))))))...................(((((((((....)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H01-16NOV2007-001--.751.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	0.332158333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accccccccgggg--------------------------cccccuccccuuuuuccccccccgcccccccuuauaccggaaaaaacgg
            +++++++++++++||||||||||||||||||||||||||++++++++++++++++++++------------------++++++++-++
            +++++++++++++--------------------------++++++++++++++++++++-------|||||||||||++++++++-++
    REV:    ugggggggguuccccccacuauauuauuuuuuuuuuuuugggggggggggaaaaggggguuuuccc-----------ccuuuuuuccc
	
	aaccccccccggggcccccuccccuuuuuccccccccgcccccccuuauaccggaaaaaacgguuccccccuuuuuucccccuuuugggggaaaaggggggggggguuuuuuuuuuuuuauuauaucaccccccuuggggggggug
	.(((((((((((((((((((((((((((((((((..................((((((((.((.....)).)))))))).......))))))))))))))))))))..........................))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H01-16NOV2007-001--.760.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	0.227316666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggcccccuccccuuuuuccccccccgcccccccuuauaccggaaaaaacgg
            ++++++++++++++++++++++++------------------++++++++-++
            ++++++++++++++++++++++++-------|||||||||||++++++++-++
    REV:    uuuugggggggggggaaaaggggguuuuccc-----------ccuuuuuuccc
	
	cggggcccccuccccuuuuuccccccccgcccccccuuauaccggaaaaaacgguuccccccuuuuuucccccuuuugggggaaaaggggggggggguuuuuuuuuuuuuauuauaucaccccccuugggggggguga
	.((((((((((((((((((((((((..................((((((((.((.....)).)))))))).......))))))))))))))))))))))))...............(((((((((....)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H01-16NOV2007-001--.802.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.29	MeanVal:	0.720769555555552	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaaaacgguuccccccuuuuuuccccc
            +++++++++--+++++++++++++++++++
            +++++++++||+++++++++++++++++++
    REV:    uuuuuuuug--ggggggggggaaaaggggg
	
	cggaaaaaacgguuccccccuuuuuucccccuuuugggggaaaaggggggggggguuuuuuuuuuuuuauuauaucaccccccuugggggggguga
	.(((((((((..(((((((((((((((((((....))))))))))))))))))))))))))))...........(((((((((....)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.1007.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	3.1282615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccu
            +++++++---++-+++++++++++--------------+++++--+++++
            +++++++---++-+++++++++++--||||||||||||+++++||+++++
    REV:    uuuaaaauaaaaggggggggggguuu------------uggag--ggggg
	
	gagcgaaaggaaaaaggguccuccuuucgaagaucaacucccccccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaacc
	((.((((((((..........))))))))....))..((((((((((((((((((..(((((((...((.(((((((((((..............(((((..(((((....))))))))))..))))))))))).))...)))))))(((.........)))..))))))))))))))))))........................((....))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.1009.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	3.1282615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccu
            +++++++---++-+++++++++++--------------+++++--+++++
            +++++++---++-+++++++++++--||||||||||||+++++||+++++
    REV:    uuuaaaauaaaaggggggggggguuu------------uggag--ggggg
	
	gcgaaaggaaaaaggguccuccuuucgaagaucaacucccccccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaacc
	.((((((((..........))))))))....(((.((((((((((((((((((..(((((((...((.(((((((((((..............(((((..(((((....))))))))))..))))))))))).))...)))))))(((.........)))..))))))))))))))))))......)))...............((....))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.1021.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-1.74287166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguccuc-cu---uucgaaga-ucaa-----cucccccccccccuuugg
            ++-+++++|++|||+++-----|+++-|||||++++++++++++++++++
            ++-+++++-++---+++------+++------++++++++++++++++++
    REV:    ccaaggggugaaaaaagagaaaaaguguuguggaggggggggggggggcc
	
	aggguccuccuuucgaagaucaacucccccccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaacc
	.((.((((((((((.....(((.((((((((((((((((((..(((((((...((.(((..((((((..............(((((..(((((....))))))))))..))))))..))).))...)))))))(((.........)))..))))))))))))))))))......)))......)))...)).))))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.1021.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	3.1282615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccu
            +++++++---++-+++++++++++--------------+++++--+++++
            +++++++---++-+++++++++++--||||||||||||+++++||+++++
    REV:    uuuaaaauaaaaggggggggggguuu------------uggag--ggggg
	

>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.1021.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-1.74287166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguccuc-cu---uucgaaga-ucaa-----cucccccccccccuuugg
            ++-+++++|++|||+++-----|+++-|||||++++++++++++++++++
            ++-+++++-++---+++------+++------++++++++++++++++++
    REV:    ccaaggggugaaaaaagagaaaaaguguuguggaggggggggggggggcc
	
	aggguccuccuuucgaagaucaacucccccccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaacc
	.((.((((((((((.....(((.((((((((((((((((((..(((((((...((.(((((((((((..............(((((..(((((....))))))))))..))))))))))).))...)))))))(((.........)))..))))))))))))))))))......)))......)))...)).))))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.1030.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	3.1282615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccu
            +++++++---++-+++++++++++--------------+++++--+++++
            +++++++---++-+++++++++++--||||||||||||+++++||+++++
    REV:    uuuaaaauaaaaggggggggggguuu------------uggag--ggggg
	
	cuuucgaagaucaacucccccccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaacc
	.(((((.....((.((((((((((((((((((..(((((((...((.(((((((((((..............(((((..(((((....))))))))))..))))))))))).))...)))))))(((.........)))..)))))))))))))))))).))...))))).............((....))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.1039.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	3.1282615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccu
            +++++++---++-+++++++++++--------------+++++--+++++
            +++++++---++-+++++++++++--||||||||||||+++++||+++++
    REV:    uuuaaaauaaaaggggggggggguuu------------uggag--ggggg
	
	aucaacucccccccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaacc
	.(((.((((((((((((((((((..(((((((...((.(((((((((((..............(((((..(((((....))))))))))..))))))))))).))...)))))))(((.........)))..))))))))))))))))))......)))...............((....))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.1039.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	3.1282615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccu
            +++++++---++-+++++++++++--------------+++++--+++++
            +++++++---++-+++++++++++--||||||||||||+++++||+++++
    REV:    uuuaaaauaaaaggggggggggguuu------------uggag--ggggg
	
	aucaacucccccccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaacc
	.....((((((((((((((((((..(((((((...((.(((((((((((..............(((((..(((((....))))))))))..))))))))))).))...)))))))(((.........)))..))))))))))))))))))........................((....))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.1043.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	3.1282615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccu
            +++++++---++-+++++++++++--------------+++++--+++++
            +++++++---++-+++++++++++--||||||||||||+++++||+++++
    REV:    uuuaaaauaaaaggggggggggguuu------------uggag--ggggg
	
	acucccccccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaacc
	.((((((((((((((((((..(((((((...((.(((((((((((..............(((((..(((((....))))))))))..))))))))))).))...)))))))(((.........)))..))))))))))))))))))........................((....))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.1051.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-1.72479433333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaa
            +++++-++++++++--------++++++++++-+++
            +++++-++++++++---|||||++++++++++-+++
    REV:    gggggggggcccccaau-----uuuucccuuuguuu
	
	ccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaagugggga
	.((((((((.......(((((((..((.((((((((......((.......)).....(((((.((((((((........((((((((((.(((......))).))))))))))...)))))))).))))))))))))).))...))))))).....)))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.1051.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	-0.929445	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccuguccggggggagguuuuggggggggggga
            +++++-++++++++--++----++++++++-+++
            +++++-++++++++--++-|||++++++++-+++
    REV:    gggggggggcccccaauuu---uucccuuuguuu
	
	ccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaagugggga
	.((((((((.......(((((((..((.((((((((......((.......)).....(((((.((((((((..((....((((((((.(((........))).)))))))).))..)))))))).))))))))))))).))...))))))).....)))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.1059.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-1.701168	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccauuuuug---cuaaau----acgccucaa--ccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaa
            ++++++++++-|||++----||||+++++++--||+++++-++++++++--------++++++++++-+++
            ++++++++++----++--------+++++++----+++++-++++++++---|||||++++++++++-+++
    REV:    ggggugaaaaaagagaaaaaguguuguggaggggggggggggggcccccaau-----uuuucccuuuguuu
	
	uggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaagugggga
	.(((((.....)))))........((((((((((.((....(((((((..(((((.((((((((........((((((((((.(((......))).))))))))))...)))))))).)))))....)))))))........))....)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.1059.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.74307	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccauuuuug---cuaa---au-acgccucaa--ccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaa
            ++++++++++-|||++--|||++|+++++++--||+++++-++++++++--------++++++++++-+++
            ++++++++++----++-----++-+++++++----+++++-++++++++---|||||++++++++++-+++
    REV:    ggggugaaaaaagagaaaaaguguuguggaggggggggggggggcccccaau-----uuuucccuuuguuu
	
	uggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaagugggga
	.(((((.....)))))........((((((((((.((..(((((((((..(((((.((((((((........((((((((((.(((......))).))))))))))...)))))))).)))))....))))))).)).....))....)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.1059.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-1.474149	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccauuuuug---cuaa---au-acgccucaa--ccccuguccggggggagguuuuggggggggggga
            ++++++++++-|||++--|||++|+++++++--||+++++-++++++++--++----++++++++-+++
            ++++++++++----++-----++-+++++++----+++++-++++++++--++-|||++++++++-+++
    REV:    ggggugaaaaaagagaaaaaguguuguggaggggggggggggggcccccaauuu---uucccuuuguuu
	
	uggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaagugggga
	.(((((.....)))))........((((((((((.((..(((((((((..(((((.((((((((..((....((((((((.(((........))).)))))))).))..)))))))).)))))....))))))).)).....))....)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.1082.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-1.701168	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccauuuuug---cuaaau----acgccucaa--ccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaa
            ++++++++++-|||++----||||+++++++--||+++++-++++++++--------++++++++++-+++
            ++++++++++----++--------+++++++----+++++-++++++++---|||||++++++++++-+++
    REV:    ggggugaaaaaagagaaaaaguguuguggaggggggggggggggcccccaau-----uuuucccuuuguuu
	
	cccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaagugggga
	.((((((((((.((....(((((((..(((((.((((((((........((((((((((.(((......))).))))))))))...)))))))).)))))....)))))))........))....)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.1082.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.74307	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccauuuuug---cuaa---au-acgccucaa--ccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaa
            ++++++++++-|||++--|||++|+++++++--||+++++-++++++++--------++++++++++-+++
            ++++++++++----++-----++-+++++++----+++++-++++++++---|||||++++++++++-+++
    REV:    ggggugaaaaaagagaaaaaguguuguggaggggggggggggggcccccaau-----uuuucccuuuguuu
	
	cccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaagugggga
	.((((((((((.((..(((((((((..(((((.((((((((........((((((((((.(((......))).))))))))))...)))))))).)))))....))))))).)).....))....)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.1082.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-1.474149	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccauuuuug---cuaa---au-acgccucaa--ccccuguccggggggagguuuuggggggggggga
            ++++++++++-|||++--|||++|+++++++--||+++++-++++++++--++----++++++++-+++
            ++++++++++----++-----++-+++++++----+++++-++++++++--++-|||++++++++-+++
    REV:    ggggugaaaaaagagaaaaaguguuguggaggggggggggggggcccccaauuu---uucccuuuguuu
	
	cccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaagugggga
	.((((((((((.((..(((((((((..(((((.((((((((..((....((((((((.(((........))).)))))))).))..)))))))).)))))....))))))).)).....))....)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.1087.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	-1.734775	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuugcuaaauacgccucaa--ccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaa
            +++++++-----+++++++--||+++++-++++++++--------++++++++++-+++
            +++++++-||||+++++++----+++++-++++++++---|||||++++++++++-+++
    REV:    aaaagugu----uguggaggggggggggggggcccccaau-----uuuucccuuuguuu
	
	auuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaacc
	.(((((((.....(((((((..(((((.((((((((........((((((((((.(((......))).))))))))))...)))))))).)))))....))))))).)))))))............((....))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.1087.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.447754	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuugcuaaauacgccucaa--ccccuguccggggggagguuuuggggggggggga
            +++++++-----+++++++--||+++++-++++++++--++----++++++++-+++
            +++++++-||||+++++++----+++++-++++++++--++-|||++++++++-+++
    REV:    aaaagugu----uguggaggggggggggggggcccccaauuu---uucccuuuguuu
	
	auuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaacc
	.(((((((.....(((((((..(((((.((((((((..((....((((((((.(((........))).)))))))).))..)))))))).)))))....))))))).)))))))............((....))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.1099.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-1.4788725	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgccucaa--ccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaa
            +++++++--||+++++-++++++++--------++++++++++-+++
            +++++++----+++++-++++++++---|||||++++++++++-+++
    REV:    uguggaggggggggggggggcccccaau-----uuuucccuuuguuu
	
	uacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaacc
	.(((((((..(((((.((((((((........((((((((((.(((......))).))))))))))...)))))))).)))))....)))))))....................((....))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.1099.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.14	MeanVal:	-1.02136	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acgccucaa--ccccuguccggggggagguuuuggggggggggga
            +++++++--||+++++-++++++++--++----++++++++-+++
            +++++++----+++++-++++++++--++-|||++++++++-+++
    REV:    uguggaggggggggggggggcccccaauuu---uucccuuuguuu
	
	uacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaacc
	.(((((((..(((((.((((((((..((....((((((((.(((........))).)))))))).))..)))))))).)))))....)))))))....................((....))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.922.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	3.1282615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccu
            +++++++---++-+++++++++++--------------+++++--+++++
            +++++++---++-+++++++++++--||||||||||||+++++||+++++
    REV:    uuuaaaauaaaaggggggggggguuu------------uggag--ggggg
	
	guccccucauuuucccaacuuuccuccuucuguccaaggaggaaaaauccucccgaaaccucguuuugccccgauaaauuuuuuggagcgaaaggaaaaaggguccuccuuucgaagaucaacucccccccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaa
	.(((((.......(((...((((((((((......))))))))))...............((.((((((.((((........)))).)))))).))....)))..(((.(((((.....((.((((((((((((((((((..(((((((...((.(((((((((((..............(((((..(((((....))))))))))..))))))))))).))...)))))))(((.........)))..)))))))))))))))))).))...)))))..)))........))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.922.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	3.1282615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccu
            +++++++---++-+++++++++++--------------+++++--+++++
            +++++++---++-+++++++++++--||||||||||||+++++||+++++
    REV:    uuuaaaauaaaaggggggggggguuu------------uggag--ggggg
	
	guccccucauuuucccaacuuuccuccuucuguccaaggaggaaaaauccucccgaaaccucguuuugccccgauaaauuuuuuggagcgaaaggaaaaaggguccuccuuucgaagaucaacucccccccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaa
	.(((((...(((((((...((((((((((......))))))))))...............((.((((((.((((........)))).)))))).))....)))..(((.(((((.....((.((((((((((((((((((..(((((((...((.(((((((((((..............(((((..(((((....))))))))))..))))))))))).))...)))))))(((.........)))..)))))))))))))))))).))...)))))..)))..))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.925.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	3.1282615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccu
            +++++++---++-+++++++++++--------------+++++--+++++
            +++++++---++-+++++++++++--||||||||||||+++++||+++++
    REV:    uuuaaaauaaaaggggggggggguuu------------uggag--ggggg
	
	cccucauuuucccaacuuuccuccuucuguccaaggaggaaaaauccucccgaaaccucguuuugccccgauaaauuuuuuggagcgaaaggaaaaaggguccuccuuucgaagaucaacucccccccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaagugggga
	.((((((((((((...((((((((((......))))))))))...............((.((((((.((((........)))).)))))).))....)))..(((.(((((.....((.((((((((((((((((((..(((((((...((.(((((((((((..............(((((..(((((....))))))))))..))))))))))).))...)))))))(((.........)))..)))))))))))))))))).))...)))))..)))...))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.931.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	3.1282615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccu
            +++++++---++-+++++++++++--------------+++++--+++++
            +++++++---++-+++++++++++--||||||||||||+++++||+++++
    REV:    uuuaaaauaaaaggggggggggguuu------------uggag--ggggg
	
	uuuucccaacuuuccuccuucuguccaaggaggaaaaauccucccgaaaccucguuuugccccgauaaauuuuuuggagcgaaaggaaaaaggguccuccuuucgaagaucaacucccccccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaac
	.(((((((..((((((((((......))))))))))......(((......((.((((((.((((........)))).)))))).))....)))..(((.(((((.....((.((((((((((((((((((..(((((((...((.(((((((((((..............(((((..(((((....))))))))))..))))))))))).))...)))))))(((.........)))..)))))))))))))))))).))...)))))..))).......))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.940.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	3.1282615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccu
            +++++++---++-+++++++++++--------------+++++--+++++
            +++++++---++-+++++++++++--||||||||||||+++++||+++++
    REV:    uuuaaaauaaaaggggggggggguuu------------uggag--ggggg
	
	cuuuccuccuucuguccaaggaggaaaaauccucccgaaaccucguuuugccccgauaaauuuuuuggagcgaaaggaaaaaggguccuccuuucgaagaucaacucccccccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaa
	.((((((((((......))))))))))..(((((((......((.((((((.((((........)))).)))))).))....)))..(((.(((((.....((.((((((((((((((((((..(((((((...((.(((((((((((..............(((((..(((((....))))))))))..))))))))))).))...)))))))(((.........)))..)))))))))))))))))).))...)))))..))).........)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.953.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	3.1282615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccu
            +++++++---++-+++++++++++--------------+++++--+++++
            +++++++---++-+++++++++++--||||||||||||+++++||+++++
    REV:    uuuaaaauaaaaggggggggggguuu------------uggag--ggggg
	
	guccaaggaggaaaaauccucccgaaaccucguuuugccccgauaaauuuuuuggagcgaaaggaaaaaggguccuccuuucgaagaucaacucccccccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaacc
	.(((..((((((....)))))).......((.((((((.((((........)))).)))))).))....)))..(((.(((((.....((.((((((((((((((((((..(((((((...((.(((((((((((..............(((((..(((((....))))))))))..))))))))))).))...)))))))(((.........)))..)))))))))))))))))).))...)))))..)))........((....))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.958.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	3.1282615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccu
            +++++++---++-+++++++++++--------------+++++--+++++
            +++++++---++-+++++++++++--||||||||||||+++++||+++++
    REV:    uuuaaaauaaaaggggggggggguuu------------uggag--ggggg
	

>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.958.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-1.74287166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguccuc-cu---uucgaaga-ucaa-----cucccccccccccuuugg
            ++-+++++|++|||+++-----|+++-|||||++++++++++++++++++
            ++-+++++-++---+++------+++------++++++++++++++++++
    REV:    ccaaggggugaaaaaagagaaaaaguguuguggaggggggggggggggcc
	
	aggaggaaaaauccucccgaaaccucguuuugccccgauaaauuuuuuggagcgaaaggaaaaaggguccuccuuucgaagaucaacucccccccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaacc
	.((((((....)))))).......((.((((((.((((........)))).)))))).))....((.((((((((((.....(((.((((((((((((((((((..(((((((...((.(((((((((((..............(((((..(((((....))))))))))..))))))))))).))...)))))))(((.........)))..))))))))))))))))))......)))......)))...)).))))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.958.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-1.74287166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguccuc-cu---uucgaaga-ucaa-----cucccccccccccuuugg
            ++-+++++|++|||+++-----|+++-|||||++++++++++++++++++
            ++-+++++-++---+++------+++------++++++++++++++++++
    REV:    ccaaggggugaaaaaagagaaaaaguguuguggaggggggggggggggcc
	
	aggaggaaaaauccucccgaaaccucguuuugccccgauaaauuuuuuggagcgaaaggaaaaaggguccuccuuucgaagaucaacucccccccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaacc
	.((((((....)))))).......((.((((((.((((........)))).)))))).))....((.((((((((((.....(((.((((((((((((((((((..(((((((...((.(((..((((((..............(((((..(((((....))))))))))..))))))..))).))...)))))))(((.........)))..))))))))))))))))))......)))......)))...)).))))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.968.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	3.1282615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccu
            +++++++---++-+++++++++++--------------+++++--+++++
            +++++++---++-+++++++++++--||||||||||||+++++||+++++
    REV:    uuuaaaauaaaaggggggggggguuu------------uggag--ggggg
	
	auccucccgaaaccucguuuugccccgauaaauuuuuuggagcgaaaggaaaaaggguccuccuuucgaagaucaacucccccccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaa
	.(((((((......((.((((((.((((........)))).)))))).))....)))..(((.(((((.....((.((((((((((((((((((..(((((((...((.(((((((((((..............(((((..(((((....))))))))))..))))))))))).))...)))))))(((.........)))..)))))))))))))))))).))...)))))..))).........)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.971.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	3.1282615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccu
            +++++++---++-+++++++++++--------------+++++--+++++
            +++++++---++-+++++++++++--||||||||||||+++++||+++++
    REV:    uuuaaaauaaaaggggggggggguuu------------uggag--ggggg
	
	cucccgaaaccucguuuugccccgauaaauuuuuuggagcgaaaggaaaaaggguccuccuuucgaagaucaacucccccccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaa
	.((((....((((.((((((.((((........)))).)))))).))....))...(((.(((((.....((.((((((((((((((((((..(((((((...((.(((((((((((..............(((((..(((((....))))))))))..))))))))))).))...)))))))(((.........)))..)))))))))))))))))).))...)))))..))).........)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.981.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	3.1282615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccu
            +++++++---++-+++++++++++--------------+++++--+++++
            +++++++---++-+++++++++++--||||||||||||+++++||+++++
    REV:    uuuaaaauaaaaggggggggggguuu------------uggag--ggggg
	

>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.981.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-1.74287166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguccuc-cu---uucgaaga-ucaa-----cucccccccccccuuugg
            ++-+++++|++|||+++-----|+++-|||||++++++++++++++++++
            ++-+++++-++---+++------+++------++++++++++++++++++
    REV:    ccaaggggugaaaaaagagaaaaaguguuguggaggggggggggggggcc
	
	cucguuuugccccgauaaauuuuuuggagcgaaaggaaaaaggguccuccuuucgaagaucaacucccccccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaacc
	.((.((((((.((((........)))).)))))).))....((.((((((((((.....(((.((((((((((((((((((..(((((((...((.(((((((((((..............(((((..(((((....))))))))))..))))))))))).))...)))))))(((.........)))..))))))))))))))))))......)))......)))...)).))))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.981.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-1.74287166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguccuc-cu---uucgaaga-ucaa-----cucccccccccccuuugg
            ++-+++++|++|||+++-----|+++-|||||++++++++++++++++++
            ++-+++++-++---+++------+++------++++++++++++++++++
    REV:    ccaaggggugaaaaaagagaaaaaguguuguggaggggggggggggggcc
	
	cucguuuugccccgauaaauuuuuuggagcgaaaggaaaaaggguccuccuuucgaagaucaacucccccccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaacc
	.((.((((((.((((........)))).)))))).))....((.((((((((((.....(((.((((((((((((((((((..(((((((...((.(((..((((((..............(((((..(((((....))))))))))..))))))..))).))...)))))))(((.........)))..))))))))))))))))))......)))......)))...)).))))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.989.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	3.1282615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccu
            +++++++---++-+++++++++++--------------+++++--+++++
            +++++++---++-+++++++++++--||||||||||||+++++||+++++
    REV:    uuuaaaauaaaaggggggggggguuu------------uggag--ggggg
	
	gccccgauaaauuuuuuggagcgaaaggaaaaaggguccuccuuucgaagaucaacucccccccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaagugggga
	.(((((.....((((((.((.((((((((..........))))))))....))..((((((((((((((((((..(((((((...((.(((((((((((..............(((((..(((((....))))))))))..))))))))))).))...)))))))(((.........)))..))))))))))))))))))............)))))).....))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H05-16NOV2007-033--.999.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	3.1282615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccu
            +++++++---++-+++++++++++--------------+++++--+++++
            +++++++---++-+++++++++++--||||||||||||+++++||+++++
    REV:    uuuaaaauaaaaggggggggggguuu------------uggag--ggggg
	
	auuuuuuggagcgaaaggaaaaaggguccuccuuucgaagaucaacucccccccccccuuuggaaaaauuuuuucuugcccuucccccauuuuugcuaaauacgccucaaccccuguccggggggagguuuugggggggggggaaaauaaaauuuguuucccuuuuuaacccccggggggggggggggagguguugugaaaaagagaaaaaaguggggaacc
	.((((((.((.((((((((..........))))))))....))..((((((((((((((((((..(((((((...((.(((((((((((..............(((((..(((((....))))))))))..))))))))))).))...)))))))(((.........)))..)))))))))))))))))).............)))))).....((....))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-252-H08-16NOV2007-050--.585.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	-1.32716133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucgggggg-gggggguucuc-cuccaaggggg
            ++++++++++|++--++++-++|++++-++++++
            ++++++++++-++--++++-++-++++-++++++
    REV:    ggggccccccaccaaccagcagcgggggucccuc
	
	auuucgggggggggggguucuccuccaaggggggggggugggggacccaaacccccccgcuuuaccccggaccccggggcccccuuuuuuugcggaaaauauuuuuucuuuuuugggaccccaccacccgcggggaaaaaaaaaacaaaauucuuuauuucuccccucccugggggcgacgaccaaccaccccccggggg
	.((((((((((((..((((.((((((.((((((((((((((((..((((((.............((((((...))))))..............((((((....))))))..)))))).))))))).)))..(((((((.(((...........))).))))))).)))))).)))).)).))))..)).)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-A12-16NOV2007-096--.849.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaagggccccccaaaaaggcccgggaaccc
            ++++++++++++++---++-+++++++--+++
            ++++++++++++++-||++-+++++++||+++
    REV:    uuuuuuuuggggggg--uugugggccc--ggg
	
	gccggcguuuuuacccccggaagggggguaaaaacggguuuuuccccgccagauccgggggaaaaccccgggaaaaaaaaauggggggaaaaaaaagggccccccaaaaaggcccgggaaccccaaaaaaagggcccggguguuggggggguuuuuuuuccuaagggccccgcccccccccga
	.(((((((((((((((((.....)))))))))))))((((((((((((.......))))))))))))))))..........(((((((...((((((((((((((...((.(((((((..(((........)))))))))).)).)))))))))))))).....((((...))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-A12-16NOV2007-096--.854.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaagggccccccaaaaaggcccgggaaccc
            ++++++++++++++---++-+++++++--+++
            ++++++++++++++-||++-+++++++||+++
    REV:    uuuuuuuuggggggg--uugugggccc--ggg
	
	cguuuuuacccccggaagggggguaaaaacggguuuuuccccgccagauccgggggaaaaccccgggaaaaaaaaauggggggaaaaaaaagggccccccaaaaaggcccgggaaccccaaaaaaagggcccggguguuggggggguuuuuuuuccuaagggccccgcccccccccga
	.((((((((((((.....))))))))))))(((((((((((((.......))))))))))))).............(((((((...((((((((((((((...((.(((((((..(((........)))))))))).)).)))))))))))))).....((((...))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-A12-16NOV2007-096--.861.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaagggccccccaaaaaggcccgggaaccc
            ++++++++++++++---++-+++++++--+++
            ++++++++++++++-||++-+++++++||+++
    REV:    uuuuuuuuggggggg--uugugggccc--ggg
	
	acccccggaagggggguaaaaacggguuuuuccccgccagauccgggggaaaaccccgggaaaaaaaaauggggggaaaaaaaagggccccccaaaaaggcccgggaaccccaaaaaaagggcccggguguuggggggguuuuuuuuccuaagggccccgcccccccccga
	.(((((....)))))........(((((((((((((.......))))))))))))).............(((((((...((((((((((((((...((.(((((((..(((........)))))))))).)).)))))))))))))).....((((...))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-A12-16NOV2007-096--.865.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaagggccccccaaaaaggcccgggaaccc
            ++++++++++++++---++-+++++++--+++
            ++++++++++++++-||++-+++++++||+++
    REV:    uuuuuuuuggggggg--uugugggccc--ggg
	
	ccggaagggggguaaaaacggguuuuuccccgccagauccgggggaaaaccccgggaaaaaaaaauggggggaaaaaaaagggccccccaaaaaggcccgggaaccccaaaaaaagggcccggguguuggggggguuuuuuuuccuaagggccccgcccccccccga
	.(((..(((((((......((((((((((((.(((..(((((((.....))))))).........))))))))).((((((((((((((...((.(((((((..(((........)))))))))).)).)))))))))))))).....)))))).))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-A12-16NOV2007-096--.870.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	-2.18061233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaagggccccccaaaaaggcccgggaaccc
            +++++++++++++---++-+++++++--+++
            +++++++++++++-||++-+++++++||+++
    REV:    uuuuuuuggggggg--uugugggccc--ggg
	
	agggggguaaaaacggguuuuuccccgccagauccgggggaaaaccccgggaaaaaaaaauggggggaaaaaaaagggccccccaaaaaggcccgggaaccccaaaaaaagggcccggguguuggggggguuuuuuuuccuaagggccccgcccccccccg
	.((((((.......(((..(((((((.(((..(((((((.....))))))).........)))))))))).(((((((((((((...((.(((((((..(((........)))))))))).)).))))))))))))).)))..((((...)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-A12-16NOV2007-096--.883.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaagggccccccaaaaaggcccgggaaccc
            ++++++++++++++---++-+++++++--+++
            ++++++++++++++-||++-+++++++||+++
    REV:    uuuuuuuuggggggg--uugugggccc--ggg
	
	cggguuuuuccccgccagauccgggggaaaaccccgggaaaaaaaaauggggggaaaaaaaagggccccccaaaaaggcccgggaaccccaaaaaaagggcccggguguuggggggguuuuuuuuccuaagggccccgcccccccccga
	.(((((((((((((.......))))))))))))).............(((((((...((((((((((((((...((.(((((((..(((........)))))))))).)).)))))))))))))).....((((...))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-A12-16NOV2007-096--.901.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaagggccccccaaaaaggcccgggaaccc
            ++++++++++++++---++-+++++++--+++
            ++++++++++++++-||++-+++++++||+++
    REV:    uuuuuuuuggggggg--uugugggccc--ggg
	
	auccgggggaaaaccccgggaaaaaaaaauggggggaaaaaaaagggccccccaaaaaggcccgggaaccccaaaaaaagggcccggguguuggggggguuuuuuuuccuaagggccccgcccccccccga
	.(((((((.....))))))).........(((((((...((((((((((((((...((.(((((((..(((........)))))))))).)).)))))))))))))).....((((...))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-A12-16NOV2007-096--.929.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaagggccccccaaaaaggcccgggaaccc
            ++++++++++++++---++-+++++++--+++
            ++++++++++++++-||++-+++++++||+++
    REV:    uuuuuuuuggggggg--uugugggccc--ggg
	
	auggggggaaaaaaaagggccccccaaaaaggcccgggaaccccaaaaaaagggcccggguguuggggggguuuuuuuuccuaagggccccgcccccccccga
	.(((((((...((((((((((((((...((.(((((((..(((........)))))))))).)).)))))))))))))).....((((...))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-A12-16NOV2007-096--.931.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaagggccccccaaaaaggcccgggaaccc
            ++++++++++++++---++-+++++++--+++
            ++++++++++++++-||++-+++++++||+++
    REV:    uuuuuuuuggggggg--uugugggccc--ggg
	
	ggggggaaaaaaaagggccccccaaaaaggcccgggaaccccaaaaaaagggcccggguguuggggggguuuuuuuuccuaagggccccgcccccccccg
	((((((...((((((((((((((...((.(((((((..(((........)))))))))).)).)))))))))))))).....((((...)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-A12-16NOV2007-096--.939.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.65	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaagggccccccaaaaaggcccgggaaccc
            ++++++++++++++---++-+++++++--+++
            ++++++++++++++-||++-+++++++||+++
    REV:    uuuuuuuuggggggg--uugugggccc--ggg
	
	aaaaaagggccccccaaaaaggcccgggaaccccaaaaaaagggcccggguguuggggggguuuuuuuuccuaagggccccgcccc
	.((((((((((((((...((.(((((((..(((........)))))))))).)).)))))))))))))).....((((...)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.1013.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.55	MeanVal:	0.00773499999999984	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaucccccccgggaa-----gggggggggaaaaaa
            ++++-+++++++++++--|||||+++++++++++++++
            ++++-+++++++++++-------+++++++++++++++
    REV:    aaaaaagggggggcccaaaaaaacccccccccuuuuuu
	
	uccucccuuccuugaauucuuuugcccuugggucuuuucggcguugcgggggggguaaaggccccccuauaagggggguucuaaauuaaaaaaaacucucggggcccgggcuuuuuuuaucccccccgggaagggggggggaaaaaaaggguuuuuucccccccccaaaaaaacccgggggggaaaaaacacccggggagaaaaagaaaaagagugggggg
	.((((((...(((...(((((((..((((((((...(((((.(((.((((((.(((..(((((((((.....))))))).))..)))........)))))).))))))))....((((.(((((((((((..(((((((((((((((....))))))))))))))).......))))))))))).)))).))))))))...)))))))...))).))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.1016.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.55	MeanVal:	0.00773499999999984	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaucccccccgggaa-----gggggggggaaaaaa
            ++++-+++++++++++--|||||+++++++++++++++
            ++++-+++++++++++-------+++++++++++++++
    REV:    aaaaaagggggggcccaaaaaaacccccccccuuuuuu
	
	ucccuuccuugaauucuuuugcccuugggucuuuucggcguugcgggggggguaaaggccccccuauaagggggguucuaaauuaaaaaaaacucucggggcccgggcuuuuuuuaucccccccgggaagggggggggaaaaaaaggguuuuuucccccccccaaaaaaacccgggggggaaaaaacacccggggagaaaaagaaaaagagugggggg
	.((((..(((...(((((((..((((((((...(((((.(((.((((((.(((..(((((((((.....))))))).))..)))........)))))).))))))))....((((.(((((((((((..(((((((((((((((....))))))))))))))).......))))))))))).)))).))))))))...)))))))...)))..)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.1126.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.55	MeanVal:	0.00773499999999984	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuaucccccccgggaa-----gggggggggaaaaaa
            ++++-+++++++++++--|||||+++++++++++++++
            ++++-+++++++++++-------+++++++++++++++
    REV:    aaaaaagggggggcccaaaaaaacccccccccuuuuuu
	
	uuuuuaucccccccgggaagggggggggaaaaaaaggguuuuuucccccccccaaaaaaacccgggggggaaaaaacacccggggagaaaaagaaaaagagugggg
	.((((.(((((((((((..(((((((((((((((....))))))))))))))).......))))))))))).))))..((((...................)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-C07-16NOV2007-059--.496.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.114083333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguggggg-gugugggcgaaaaacc----------ccccguuuuu----gccccgc
            +++++++++|++---+++++++++--||||||||||+++++-----||||+++++++
            +++++++++-++--|+++++++++------------+++++---------+++++++
    REV:    cccgcccccacaaa-uuguuuuuucuauauauaaaaggggccuuuuuucccggggcg
	
	aggcaugguucuguagucaaagcaacuucgucacuuucguguacccaucggacggcagccccccuuuccccuuugggaaaggggggggguuuuucucaaagcuccccguggggggauauuucaauuucggggggggggcguuucccccccagggguggggggugugggcgaaaaaccccccguuuuugccccgccacccgcggggcccuuuuuuccggggaaaauauauaucuuuuuuguuaaacacccccgccc
	.(((..((((((........)).))))..)))......((((.((((.(((..(((..((((((((((((....))))))))))))(((.....)))...)))..)))))))...)))).........(((((((((....)))))))))..(((((((((((...(((((((((..(((((.....(((((((.....))))))).........)))))............)))))))))..)).)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-C07-16NOV2007-059--.496.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.114083333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguggggg-gugugggcgaaaaacc----------ccccguuuuu----gccccgc
            +++++++++|++---+++++++++--||||||||||+++++-----||||+++++++
            +++++++++-++--|+++++++++------------+++++---------+++++++
    REV:    cccgcccccacaaa-uuguuuuuucuauauauaaaaggggccuuuuuucccggggcg
	
	aggcaugguucuguagucaaagcaacuucgucacuuucguguacccaucggacggcagccccccuuuccccuuugggaaaggggggggguuuuucucaaagcuccccguggggggauauuucaauuucggggggggggcguuucccccccagggguggggggugugggcgaaaaaccccccguuuuugccccgccacccgcggggcccuuuuuuccggggaaaauauauaucuuuuuuguuaaacacccccgccc
	.(((..((((((........)).))))..)))...........(((...(((..((..((((((((((((....))))))))))))..))..)))......(((((....))))).............)))(((((((.....)))))))..(((((((((((...(((((((((..(((((.....(((((((.....))))))).........)))))............)))))))))..)).)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-C07-16NOV2007-059--.510.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.114083333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguggggg-gugugggcgaaaaacc----------ccccguuuuu----gccccgc
            +++++++++|++---+++++++++--||||||||||+++++-----||||+++++++
            +++++++++-++--|+++++++++------------+++++---------+++++++
    REV:    cccgcccccacaaa-uuguuuuuucuauauauaaaaggggccuuuuuucccggggcg
	
	agucaaagcaacuucgucacuuucguguacccaucggacggcagccccccuuuccccuuugggaaaggggggggguuuuucucaaagcuccccguggggggauauuucaauuucggggggggggcguuucccccccagggguggggggugugggcgaaaaaccccccguuuuugccccgccacccgcggggcccuuuuuuccggggaaaauauauaucuuuuuuguuaaacacccccgccc
	.(((.............(((....)))..((((.(((..(((..((((((((((((....))))))))))))(((.....)))...)))..)))))))..)))...........(((((((((....)))))))))..(((((((((((...(((((((((..(((((.....(((((((.....))))))).........)))))............)))))))))..)).)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-C07-16NOV2007-059--.526.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.114083333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguggggg-gugugggcgaaaaacc----------ccccguuuuu----gccccgc
            +++++++++|++---+++++++++--||||||||||+++++-----||||+++++++
            +++++++++-++--|+++++++++------------+++++---------+++++++
    REV:    cccgcccccacaaa-uuguuuuuucuauauauaaaaggggccuuuuuucccggggcg
	
	ucacuuucguguacccaucggacggcagccccccuuuccccuuugggaaaggggggggguuuuucucaaagcuccccguggggggauauuucaauuucggggggggggcguuucccccccagggguggggggugugggcgaaaaaccccccguuuuugccccgccacccgcggggcccuuuuuuccggggaaaauauauaucuuuuuuguuaaacacccccgccc
	.(((....)))..(((...(((..((..((((((((((((....))))))))))))..))..)))......(((((....))))).............)))(((((((.....)))))))..(((((((((((...(((((((((..(((((.....(((((((.....))))))).........)))))............)))))))))..)).)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-C07-16NOV2007-059--.533.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.114083333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguggggg-gugugggcgaaaaacc----------ccccguuuuu----gccccgc
            +++++++++|++---+++++++++--||||||||||+++++-----||||+++++++
            +++++++++-++--|+++++++++------------+++++---------+++++++
    REV:    cccgcccccacaaa-uuguuuuuucuauauauaaaaggggccuuuuuucccggggcg
	
	cguguacccaucggacggcagccccccuuuccccuuugggaaaggggggggguuuuucucaaagcuccccguggggggauauuucaauuucggggggggggcguuucccccccagggguggggggugugggcgaaaaaccccccguuuuugccccgccacccgcggggcccuuuuuuccggggaaaauauauaucuuuuuuguuaaacacccccgccc
	.((((.((((.(((..(((..((((((((((((....))))))))))))(((.....)))...)))..)))))))...)))).........(((((((((....)))))))))..(((((((((((...(((((((((..(((((.....(((((((.....))))))).........)))))............)))))))))..)).)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-C07-16NOV2007-059--.533.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.114083333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguggggg-gugugggcgaaaaacc----------ccccguuuuu----gccccgc
            +++++++++|++---+++++++++--||||||||||+++++-----||||+++++++
            +++++++++-++--|+++++++++------------+++++---------+++++++
    REV:    cccgcccccacaaa-uuguuuuuucuauauauaaaaggggccuuuuuucccggggcg
	
	cguguacccaucggacggcagccccccuuuccccuuugggaaaggggggggguuuuucucaaagcuccccguggggggauauuucaauuucggggggggggcguuucccccccagggguggggggugugggcgaaaaaccccccguuuuugccccgccacccgcggggcccuuuuuuccggggaaaauauauaucuuuuuuguuaaacacccccgccc
	......(((...(((..((..((((((((((((....))))))))))))..))..)))......(((((....))))).............)))(((((((.....)))))))..(((((((((((...(((((((((..(((((.....(((((((.....))))))).........)))))............)))))))))..)).)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-C07-16NOV2007-059--.538.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.114083333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguggggg-gugugggcgaaaaacc----------ccccguuuuu----gccccgc
            +++++++++|++---+++++++++--||||||||||+++++-----||||+++++++
            +++++++++-++--|+++++++++------------+++++---------+++++++
    REV:    cccgcccccacaaa-uuguuuuuucuauauauaaaaggggccuuuuuucccggggcg
	
	acccaucggacggcagccccccuuuccccuuugggaaaggggggggguuuuucucaaagcuccccguggggggauauuucaauuucggggggggggcguuucccccccagggguggggggugugggcgaaaaaccccccguuuuugccccgccacccgcggggcccuuuuuuccggggaaaauauauaucuuuuuuguuaaacacccccgccc
	.(((...(((..((..((((((((((((....))))))))))))..))..)))......(((((....))))).............)))(((((((.....)))))))..(((((((((((...(((((((((..(((((.....(((((((.....))))))).........)))))............)))))))))..)).)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-C07-16NOV2007-059--.553.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.114083333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguggggg-gugugggcgaaaaacc----------ccccguuuuu----gccccgc
            +++++++++|++---+++++++++--||||||||||+++++-----||||+++++++
            +++++++++-++--|+++++++++------------+++++---------+++++++
    REV:    cccgcccccacaaa-uuguuuuuucuauauauaaaaggggccuuuuuucccggggcg
	
	gccccccuuuccccuuugggaaaggggggggguuuuucucaaagcuccccguggggggauauuucaauuucggggggggggcguuucccccccagggguggggggugugggcgaaaaaccccccguuuuugccccgccacccgcggggcccuuuuuuccggggaaaauauauaucuuuuuuguuaaacacccccgcccg
	.((((((((((((....))))))))))))...............(((((....))))).............(((((((((....)))))))))..(((((((((((...(((((((((..(((((.....(((((((.....))))))).........)))))............)))))))))..)).))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-C07-16NOV2007-059--.553.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.114083333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguggggg-gugugggcgaaaaacc----------ccccguuuuu----gccccgc
            +++++++++|++---+++++++++--||||||||||+++++-----||||+++++++
            +++++++++-++--|+++++++++------------+++++---------+++++++
    REV:    cccgcccccacaaa-uuguuuuuucuauauauaaaaggggccuuuuuucccggggcg
	
	gccccccuuuccccuuugggaaaggggggggguuuuucucaaagcuccccguggggggauauuucaauuucggggggggggcguuucccccccagggguggggggugugggcgaaaaaccccccguuuuugccccgccacccgcggggcccuuuuuuccggggaaaauauauaucuuuuuuguuaaacacccccgcccg
	.((((((((((((....))))))))))))(((.....)))....(((((....))))).............(((((((((....)))))))))..(((((((((((...(((((((((..(((((.....(((((((.....))))))).........)))))............)))))))))..)).))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-C07-16NOV2007-059--.596.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.114083333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguggggg-gugugggcgaaaaacc----------ccccguuuuu----gccccgc
            +++++++++|++---+++++++++--||||||||||+++++-----||||+++++++
            +++++++++-++--|+++++++++------------+++++---------+++++++
    REV:    cccgcccccacaaa-uuguuuuuucuauauauaaaaggggccuuuuuucccggggcg
	
	gcuccccguggggggauauuucaauuucggggggggggcguuucccccccagggguggggggugugggcgaaaaaccccccguuuuugccccgccacccgcggggcccuuuuuuccggggaaaauauauaucuuuuuuguuaaacacccccgccc
	.(((((....))))).............(((((((((....)))))))))..(((((((((((...(((((((((..(((((.....(((((((.....))))))).........)))))............)))))))))..)).)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-C07-16NOV2007-059--.603.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.114083333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguggggg-gugugggcgaaaaacc----------ccccguuuuu----gccccgc
            +++++++++|++---+++++++++--||||||||||+++++-----||||+++++++
            +++++++++-++--|+++++++++------------+++++---------+++++++
    REV:    cccgcccccacaaa-uuguuuuuucuauauauaaaaggggccuuuuuucccggggcg
	
	guggggggauauuucaauuucggggggggggcguuucccccccagggguggggggugugggcgaaaaaccccccguuuuugccccgccacccgcggggcccuuuuuuccggggaaaauauauaucuuuuuuguuaaacacccccgcccg
	.....(((((......)))))..((((((((....))))))))..(((((((((((...(((((((((..(((((.....(((((((.....))))))).........)))))............)))))))))..)).))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-C07-16NOV2007-059--.608.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.114083333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguggggg-gugugggcgaaaaacc----------ccccguuuuu----gccccgc
            +++++++++|++---+++++++++--||||||||||+++++-----||||+++++++
            +++++++++-++--|+++++++++------------+++++---------+++++++
    REV:    cccgcccccacaaa-uuguuuuuucuauauauaaaaggggccuuuuuucccggggcg
	
	gggauauuucaauuucggggggggggcguuucccccccagggguggggggugugggcgaaaaaccccccguuuuugccccgccacccgcggggcccuuuuuuccggggaaaauauauaucuuuuuuguuaaacacccccgccc
	(((((......)))))..((((((((....))))))))..(((((((((((...(((((((((..(((((.....(((((((.....))))))).........)))))............)))))))))..)).)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-C07-16NOV2007-059--.623.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.114083333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguggggg-gugugggcgaaaaacc----------ccccguuuuu----gccccgc
            +++++++++|++---+++++++++--||||||||||+++++-----||||+++++++
            +++++++++-++--|+++++++++------------+++++---------+++++++
    REV:    cccgcccccacaaa-uuguuuuuucuauauauaaaaggggccuuuuuucccggggcg
	
	cggggggggggcguuucccccccagggguggggggugugggcgaaaaaccccccguuuuugccccgccacccgcggggcccuuuuuuccggggaaaauauauaucuuuuuuguuaaacacccccgccc
	.(((((((((....)))))))))..(((((((((((...(((((((((..(((((.....(((((((.....))))))).........)))))............)))))))))..)).)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-C07-16NOV2007-059--.626.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.114083333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguggggg-gugugggcgaaaaacc----------ccccguuuuu----gccccgc
            +++++++++|++---+++++++++--||||||||||+++++-----||||+++++++
            +++++++++-++--|+++++++++------------+++++---------+++++++
    REV:    cccgcccccacaaa-uuguuuuuucuauauauaaaaggggccuuuuuucccggggcg
	
	ggggggggcguuucccccccagggguggggggugugggcgaaaaaccccccguuuuugccccgccacccgcggggcccuuuuuuccggggaaaauauauaucuuuuuuguuaaacacccccgccc
	((((((((....))))))))..(((((((((((...(((((((((..(((((.....(((((((.....))))))).........)))))............)))))))))..)).)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-C07-16NOV2007-059--.648.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.114083333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguggggg-gugugggcgaaaaacc----------ccccguuuuu----gccccgc
            +++++++++|++---+++++++++--||||||||||+++++-----||||+++++++
            +++++++++-++--|+++++++++------------+++++---------+++++++
    REV:    cccgcccccacaaa-uuguuuuuucuauauauaaaaggggccuuuuuucccggggcg
	
	ggguggggggugugggcgaaaaaccccccguuuuugccccgccacccgcggggcccuuuuuuccggggaaaauauauaucuuuuuuguuaaacacccccgccc
	(((((((((((...(((((((((..(((((.....(((((((.....))))))).........)))))............)))))))))..)).)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.1150.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.751346666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuugcgggggggggggggaugacaccc--ccccccuaauagaggaguug
            ++-++++++++++--++++-+++-+++||++++++----++--++++++
            ++-++++++++++--++++-+++-+++--++++++||||++-|++++++
    REV:    gaccgcccccuccuuuuuuucugcgggccgggggg----ucg-cuuaac
	
	cggccccuucgggucucuugcgggggggggggggaugacacccccccccuaauagaggaguugaauaauaaaaaaaaacaauucgcuggggggccgggcgucuuuuuuuccucccccgccagu
	.(((((....))))).((.((((((((((..((((.(((.(((((((((....((..((((((...............)))))).))))))))..))).))).))))..)))))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.1154.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.751346666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuugcgggggggggggggaugacaccc--ccccccuaauagaggaguug
            ++-++++++++++--++++-+++-+++||++++++----++--++++++
            ++-++++++++++--++++-+++-+++--++++++||||++-|++++++
    REV:    gaccgcccccuccuuuuuuucugcgggccgggggg----ucg-cuuaac
	
	cccuucgggucucuugcgggggggggggggaugacacccccccccuaauagaggaguugaauaauaaaaaaaaacaauucgcuggggggccgggcgucuuuuuuuccucccccgccagu
	.((....))...((.((((((((((..((((.(((.(((((((((....((..((((((...............)))))).))))))))..))).))).))))..)))))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.1165.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.751346666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuugcgggggggggggggaugacaccc--ccccccuaauagaggaguug
            ++-++++++++++--++++-+++-+++||++++++----++--++++++
            ++-++++++++++--++++-+++-+++--++++++||||++-|++++++
    REV:    gaccgcccccuccuuuuuuucugcgggccgggggg----ucg-cuuaac
	
	ucuugcgggggggggggggaugacacccccccccuaauagaggaguugaauaauaaaaaaaaacaauucgcuggggggccgggcgucuuuuuuuccucccccgccagu
	.((.((((((((((..((((.(((.(((((((((....((..((((((...............)))))).))))))))..))).))).))))..)))))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.1169.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.481903333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgggggggggggggaugacaccc--ccccccuaauagaggaguug
            ++++++++++--++++-+++-+++||++++++----++--++++++
            ++++++++++--++++-+++-+++--++++++||||++-|++++++
    REV:    cgcccccuccuuuuuuucugcgggccgggggg----ucg-cuuaac
	
	gcgggggggggggggaugacacccccccccuaauagaggaguugaauaauaaaaaaaaacaauucgcuggggggccgggcgucuuuuuuuccucccccgcc
	((((((((((..((((.(((.(((((((((....((..((((((...............)))))).))))))))..))).))).))))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-F03-16NOV2007-021--.331.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.35256983333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccccuuu--------------ucccccugggccccccccug--uaa
            +++++++++-||||||||||||||+++++++-++++++++-++-||+++
            +++++++++---------------+++++++-++++++++-++---+++
    REV:    gggggggaauuucuuuaacaauucgggggggguuggggggagaaaaauu
	
	uccuugacggucccgcucaacuccuuggccaucgaucgaggcuuccccccuuuucccccugggccccccccuguaaaaggauuaaaaagagggggguuggggggggcuuaacaauuucuuuaagggggggccaauaaccgccacccaaaaaaaaaaaaauuuuggguu
	.((((((((((...((.(((....))))).)))).))))))..(((((((((.(((((((.((((((((.((.(((.....)))...)).)))))))).)))))))...............)))))))))............((((((((.........)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-F03-16NOV2007-021--.344.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.43413183333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuuccccccuuu--------------ucccccugggccccccccug--uaa
            +++--++++++++-||||||||||||||+++++++-++++++++-++-||+++
            +++||++++++++---------------+++++++-++++++++-++---+++
    REV:    ccg--ggggggaauuucuuuaacaauucgggggggguuggggggagaaaaauu
	
	cgcucaacuccuuggccaucgaucgaggcuuccccccuuuucccccugggccccccccuguaaaaggauuaaaaagagggggguuggggggggcuuaacaauuucuuuaagggggggccaauaaccgccacccaaaaaaaaaaaaauuuuggguuugugcuccuguggaaacccgcuucucuuuaaaaaaaaaaagggguguucuuuuuuacccccgguuuaacgagca
	.((((.......((((..((....))(((..((((((((.(((((((.((((((((.((.(((.....)))...)).)))))))).)))))))...............))))))))))).......)))).((.................((((((.(((....))).)))))).....................((((((........)))))).))......)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-F03-16NOV2007-021--.350.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.34054466666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccuuu--------------ucccccugggccccccccug--uaa
            ++++++++-||||||||||||||+++++++-++++++++-++-||+++
            ++++++++---------------+++++++-++++++++-++---+++
    REV:    ggggggaauuucuuuaacaauucgggggggguuggggggagaaaaauu
	
	acuccuuggccaucgaucgaggcuuccccccuuuucccccugggccccccccuguaaaaggauuaaaaagagggggguuggggggggcuuaacaauuucuuuaagggggggccaauaaccgccacccaaaaaaaaaaaaauuuuggguuugugcuccuguggaaacccgcuucucuuuaaaaaaaaaaagggguguucuuuuuuacccccgguuuaacgagc
	.(((...((((.......(((((..((((((((.(((((((.((((((((.((.(((.....)))...)).)))))))).)))))))...............)))))))).(((.....(((.((((((((.........))))))))..)))......)))......)))))................((((((........)))))).))))....))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-F03-16NOV2007-021--.355.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.43413183333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuuccccccuuu--------------ucccccugggccccccccug--uaa
            +++--++++++++-||||||||||||||+++++++-++++++++-++-||+++
            +++||++++++++---------------+++++++-++++++++-++---+++
    REV:    ccg--ggggggaauuucuuuaacaauucgggggggguuggggggagaaaaauu
	
	uuggccaucgaucgaggcuuccccccuuuucccccugggccccccccuguaaaaggauuaaaaagagggggguuggggggggcuuaacaauuucuuuaagggggggccaauaaccgccacccaaaaaaaaaaaaauuuuggguuugugcuccuguggaaacccgcuucucuuuaaaaaaaaaaagggguguucuuuuuuacccccgguuuaacgagcaa
	.((((..((....))(((..((((((((.(((((((.((((((((.((.(((.....)))...)).)))))))).)))))))...............))))))))))).......))))(((((((.........)))))))....(((((..((((....))))...................((((((........)))))).........))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-F03-16NOV2007-021--.357.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.43413183333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuuccccccuuu--------------ucccccugggccccccccug--uaa
            +++--++++++++-||||||||||||||+++++++-++++++++-++-||+++
            +++||++++++++---------------+++++++-++++++++-++---+++
    REV:    ccg--ggggggaauuucuuuaacaauucgggggggguuggggggagaaaaauu
	
	ggccaucgaucgaggcuuccccccuuuucccccugggccccccccuguaaaaggauuaaaaagagggggguuggggggggcuuaacaauuucuuuaagggggggccaauaaccgccacccaaaaaaaaaaaaauuuuggguuugugcuccuguggaaacccgcuucucuuuaaaaaaaaaaagggguguucuuuuuuacccccgguuuaacgagcaa
	(((..((....))(((..((((((((.(((((((.((((((((.((.(((.....)))...)).)))))))).)))))))...............))))))))))).......))).(((((((.........)))))))....(((((..((((....))))...................((((((........)))))).........))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-F03-16NOV2007-021--.369.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.43413183333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcuuccccccuuu--------------ucccccugggccccccccug--uaa
            +++--++++++++-||||||||||||||+++++++-++++++++-++-||+++
            +++||++++++++---------------+++++++-++++++++-++---+++
    REV:    ccg--ggggggaauuucuuuaacaauucgggggggguuggggggagaaaaauu
	
	aggcuuccccccuuuucccccugggccccccccuguaaaaggauuaaaaagagggggguuggggggggcuuaacaauuucuuuaagggggggccaauaaccgccacccaaaaaaaaaaaaauuuuggguuugugcuccuguggaaacccgcuucucuuuaaaaaaaaaaagggguguucuuuuuuacccccgguuuaacgagcaa
	.(((..((((((((.(((((((.((((((((.((.(((.....)))...)).)))))))).)))))))...............)))))))))))..........((((((((.........))))))))...(((((..((((....))))...................((((((........)))))).........))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-F03-16NOV2007-021--.373.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.35256983333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccccuuu--------------ucccccugggccccccccug--uaa
            +++++++++-||||||||||||||+++++++-++++++++-++-||+++
            +++++++++---------------+++++++-++++++++-++---+++
    REV:    gggggggaauuucuuuaacaauucgggggggguuggggggagaaaaauu
	
	uuccccccuuuucccccugggccccccccuguaaaaggauuaaaaagagggggguuggggggggcuuaacaauuucuuuaagggggggccaauaaccgccacccaaaaaaaaaaaaauuuuggguu
	.(((((((((.(((((((.((((((((.((.(((.....)))...)).)))))))).)))))))...............)))))))))............((((((((.........)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-H04-16NOV2007-018--.813.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.260015	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaagaggggggggcuuuuucuuuuaaccaccccccccccuguaagga
            +++------+++++++++---++++-----+++++++++++++---+++++
            +++||||||+++++++++-||++++|||||+++++++++++++--|+++++
    REV:    ccc------cccuccucgu--gggg-----ggugggggggggguu-uuucu
	
	cgggaaaagaggggggggcuuuuucuuuuaaccaccccccccccuguaaggaauuuauucucuuuuugggggggggguggggggugcuccucccccccccccaccagcgggg
	.(((......(((((((((...((((.....(((((((((((((...(((((........)))))..))))))))))))))))).)))))))))))).((((......))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-253-H04-16NOV2007-018--.813.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	1.1780855	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaagaggggggggcuuuuucuuuuaaccaccccccccccuguaag-gaa
            +++------+++++++++---++++-----+++++++++++++---+++|+++
            +++||||||+++++++++-||++++|||||+++++++++++++---+++-+++
    REV:    ccc------cccuccucgu--gggg-----ggugggggggggguuuuucucuu
	
	cgggaaaagaggggggggcuuuuucuuuuaaccaccccccccccuguaaggaauuuauucucuuuuugggggggggguggggggugcuccucccccccccccaccagcgggg
	.(((......(((((((((...((((.....(((((((((((((...((((((....))).)))...))))))))))))))))).)))))))))))).((((......))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-254-C01-16NOV2007-011--.725.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.58765	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucccaaccccgcccc---uuucaggaaaaacuggccccccuuuuuuccc
            ++++++--+++++----|||+++--++++++----+++++++++++--+++
            ++++++--+++++-------+++--++++++-|||+++++++++++--+++
    REV:    cuaggggaggggccccccccaaaacucuuuug---cggggggggaaggggg
	
	ccccccggaaacccccccgggggcuccccuggucccaaccccgccccuuucaggaaaaacuggccccccuuuuuucccuuuugggggaaggggggggcguuuucucaaaaccccccccggggaggggaucu
	.(((((((........))))))).......((((((..(((((....(((..((((((....(((((((((((..(((....)))..))))))))))).))))))..))).......)))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-254-C01-16NOV2007-011--.755.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.58765	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucccaaccccgcccc---uuucaggaaaaacuggccccccuuuuuuccc
            ++++++--+++++----|||+++--++++++----+++++++++++--+++
            ++++++--+++++-------+++--++++++-|||+++++++++++--+++
    REV:    cuaggggaggggccccccccaaaacucuuuug---cggggggggaaggggg
	
	ggucccaaccccgccccuuucaggaaaaacuggccccccuuuuuucccuuuugggggaaggggggggcguuuucucaaaaccccccccggggaggggaucu
	((((((..(((((....(((..((((((....(((((((((((..(((....)))..))))))))))).))))))..))).......)))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.552.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.0880623333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguggggguuuuucccaaaga----------ccccggcggagaggguucccaauucugcgg
            +++++++++-----++++++++||||||||||++++++--++++++---++++---+++-++
            +++++++++|||||++++++++----------++++++--++++++|||++++|||+++|++
    REV:    cccaccccu-----ggguuuuuguuuuuaaagggggcucuuucucc---gggu---ggc-cc
	
	agcggcgaaccccccccuuuggggaaggguggggguuuuucccaaagaccccggcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgccca
	...((((..((((((((....)))..(((((((((.....((((((((((((((..((((((...((((...(((.((((((((......))))))..(((((((..(((((((........)))))))..))))))).)))))))))))))))..))))))..........))))))))))))))))).((((((((((......))))))))))...)))))..))))..

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.560.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.0880623333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguggggguuuuucccaaaga----------ccccggcggagaggguucccaauucugcgg
            +++++++++-----++++++++||||||||||++++++--++++++---++++---+++-++
            +++++++++|||||++++++++----------++++++--++++++|||++++|||+++|++
    REV:    cccaccccu-----ggguuuuuguuuuuaaagggggcucuuucucc---gggu---ggc-cc
	
	accccccccuuuggggaaggguggggguuuuucccaaagaccccggcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccgggga
	.((((((((...))))..(((((((((.....((((((((((((((..((((((...((((...(((.((((((((......))))))..(((((((..(((((((........)))))))..))))))).)))))))))))))))..))))))..........))))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.561.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.0880623333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguggggguuuuucccaaaga----------ccccggcggagaggguucccaauucugcgg
            +++++++++-----++++++++||||||||||++++++--++++++---++++---+++-++
            +++++++++|||||++++++++----------++++++--++++++|||++++|||+++|++
    REV:    cccaccccu-----ggguuuuuguuuuuaaagggggcucuuucucc---gggu---ggc-cc
	
	ccccccccuuuggggaaggguggggguuuuucccaaagaccccggcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccggu
	.((((......))))..(((((((((.....((((((((((((((..((((((...((((...(((.((((((((......))))))..(((((((..(((((((........)))))))..))))))).)))))))))))))))..))))))..........))))))))))))))))).((((((((((......)))))))))).(((((((........))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.563.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.0880623333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguggggguuuuucccaaaga----------ccccggcggagaggguucccaauucugcgg
            +++++++++-----++++++++||||||||||++++++--++++++---++++---+++-++
            +++++++++|||||++++++++----------++++++--++++++|||++++|||+++|++
    REV:    cccaccccu-----ggguuuuuguuuuuaaagggggcucuuucucc---gggu---ggc-cc
	
	ccccccuuuggggaaggguggggguuuuucccaaagaccccggcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccggu
	.((((....))))..(((((((((.....((((((((((((((..((((((...((((...(((.((((((((......))))))..(((((((..(((((((........)))))))..))))))).)))))))))))))))..))))))..........))))))))))))))))).((((((((((......)))))))))).(((((((........))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.577.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.0880623333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggguggggguuuuucccaaaga----------ccccggcggagaggguucccaauucugcgg
            +++++++++-----++++++++||||||||||++++++--++++++---++++---+++-++
            +++++++++|||||++++++++----------++++++--++++++|||++++|||+++|++
    REV:    cccaccccu-----ggguuuuuguuuuuaaagggggcucuuucucc---gggu---ggc-cc
	
	aggguggggguuuuucccaaagaccccggcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccggu
	.(((((((((.....((((((((((((((..((((((...((((...(((.((((((((......))))))..(((((((..(((((((........)))))))..))))))).)))))))))))))))..))))))..........))))))))))))))))).((((((((((......)))))))))).(((((((........))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.583.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	9.402904	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc--ggugggc-cucuuucucgggggaaau--uuuuguuuuugggucccc
            ++-||+++++++|+++++++--++++++++-||++++-+++++---+++++
            ++---+++++++-+++++++--++++++++---++++-+++++-||+++++
    REV:    ggcccccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaa--agggg
	
	gggguuuuucccaaagaccccggcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccggu
	((((((((.....)))))))).((((((.((....))..)))))).(((((((.....)))))))..(((((((..(((((((........)))))))..))))))).((.((((((((((((((..((((((((.((((.(((((...(((((.....))))).))))).))))...))))))))..))))))).)))))))...)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.591.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.400868	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaaaga----------ccccggcggagaggguucccaauucugcgg
            ++++++++||||||||||++++++--++++++---++++---+++-++
            ++++++++----------++++++--++++++|||++++|||+++|++
    REV:    ggguuuuuguuuuuaaagggggcucuuucucc---gggu---ggc-cc
	
	ucccaaagaccccggcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaa
	.((((((((((((((..((((((...((((...(((.((((((((......))))))..(((((((..(((((((........)))))))..))))))).)))))))))))))))..))))))..........))))))))(((((.....))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.605.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	9.402904	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc--ggugggc-cucuuucucgggggaaau--uuuuguuuuugggucccc
            ++-||+++++++|+++++++--++++++++-||++++-+++++---+++++
            ++---+++++++-+++++++--++++++++---++++-+++++-||+++++
    REV:    ggcccccacccgcgaggggguccccccuuuuuuaaaaaaaaaaa--agggg
	
	gcggagaggguucccaauucugcggggggggugguuuccccccaaggggggggggguggggcaaaaaccccccgcuuucccccccacccggugggccucuuucucgggggaaauuuuuguuuuuggguccccaccccggggaaaaaaaaaaaauuuuuuccccccugggggagcgcccacccccggu
	((((((.((....))..)))))).(((((((.....)))))))..(((((((..(((((((........)))))))..))))))).((.((((((((((((((..((((((((.((((.(((((...(((((.....))))).))))).))))...))))))))..))))))).)))))))...)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-254-D01-16NOV2007-009--.687.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-1.199696	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaacaccgucgccccccuuuuuuucccc
            ++++++----+++-+++++++++++++++++
            ++++++--||+++|+++++++++++++++++
    REV:    ucuuuuuu--cgg-gggggggggaaaggggg
	
	cccccuuuacacggaaaacaccgucgccccccuuuuuuuccccuucugggggaaagggggggggggcuuuuuucucuaaaaucccaccccccccggugggagggagaaucuuucucacuucuccugggggggggggggaggggggggcgcucuccccccccccucccaccaccccgcgggg
	.((((.......((((((....(((.(((((((((((((((((....))))))))))))))))))))..))))))...........((((((((((.((((((((((.....)))).))))))))))))))))((((((((((((((........)))))))))))).)).......))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-254-D01-16NOV2007-009--.687.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	-1.432504	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaacaccgucgccccccuuuuuuucccc
            ++++++----+++-+++++++--++++++++
            ++++++--||+++|+++++++--++++++++
    REV:    ucuuuuuu--cgg-gggggggggaaaggggg
	
	cccccuuuacacggaaaacaccgucgccccccuuuuuuuccccuucugggggaaagggggggggggcuuuuuucucuaaaaucccaccccccccggugggagggagaaucuuucucacuucuccugggggggggggggaggggggggcgcucuccccccccccucccaccaccccgcgggg
	.((((.......((((((....(((.(((((((..((((((((....))))))))..))))))))))..))))))...........((((((((((.((((((((((.....)))).))))))))))))))))((((((((((((((........)))))))))))).)).......))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-254-D01-16NOV2007-009--.698.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-1.199696	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaacaccgucgccccccuuuuuuucccc
            ++++++----+++-+++++++++++++++++
            ++++++--||+++|+++++++++++++++++
    REV:    ucuuuuuu--cgg-gggggggggaaaggggg
	
	cggaaaacaccgucgccccccuuuuuuuccccuucugggggaaagggggggggggcuuuuuucucuaaaaucccaccccccccggugggagggagaaucuuucucacuucuccugggggggggggggaggggggggcgcucuccccccccccucccaccaccccgcgggg
	.((((((....(((.(((((((((((((((((....))))))))))))))))))))..)))))).......(((.((((((((((.((((((((((.....)))).))))))))))))))))((((((((((((((........)))))))))))).)).......))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-254-D01-16NOV2007-009--.698.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	-1.432504	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaaacaccgucgccccccuuuuuuucccc
            ++++++----+++-+++++++--++++++++
            ++++++--||+++|+++++++--++++++++
    REV:    ucuuuuuu--cgg-gggggggggaaaggggg
	
	cggaaaacaccgucgccccccuuuuuuuccccuucugggggaaagggggggggggcuuuuuucucuaaaaucccaccccccccggugggagggagaaucuuucucacuucuccugggggggggggggaggggggggcgcucuccccccccccucccaccaccccgcgggg
	.((((((....(((.(((((((..((((((((....))))))))..))))))))))..)))))).......(((.((((((((((.((((((((((.....)))).))))))))))))))))((((((((((((((........)))))))))))).)).......))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-254-D01-16NOV2007-009--.734.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.790574166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gg-gggaaagggggggg-gggcuuuuuucucuaaaaucccaccccccccggugggagg-gaga
            ++|++++--++++++++|++++-+++--++++----++++-++++++++++-++++++|++++
            ++-++++--++++++++-++++-+++--++++-|||++++|++++++++++|++++++-++++
    REV:    ccacccuccccccccccucucgcggggggggag---gggg-gggggggguc-cucuucacucu
	
	gggggaaagggggggggggcuuuuuucucuaaaaucccaccccccccggugggagggagaaucuuucucacuucuccugggggggggggggaggggggggcgcucuccccccccccucccaccaccccgcgggg
	((((((..((((((((((((.(((..((((....((((.((((((((((.((((((((((.....)))).)))))))))))))))))))).))))..))).)))).))))))))..)))).)).(((....)))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-254-D01-16NOV2007-009--.736.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	0.196032666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaagggggggg-gggcuuuuuucucuaaaaucccaccccccccggugggagg-gaga
            ++++--++++++++|++++-+++--++++----++++-++++++++++-++++++|++++
            ++++--++++++++-++++-+++--++++-|||++++|++++++++++|++++++-++++
    REV:    cccuccccccccccucucgcggggggggag---gggg-gggggggguc-cucuucacucu
	
	gggaaagggggggggggcuuuuuucucuaaaaucccaccccccccggugggagggagaaucuuucucacuucuccugggggggggggggaggggggggcgcucuccccccccccucccaccaccccgcgggg
	((((..((((((((((((.(((..((((....((((.((((((((((.((((((((((.....)))).)))))))))))))))))))).))))..))).)))).))))))))..))))....(((....)))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-254-E10-16NOV2007-072--.984.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.0210986666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgguuguucggugg-gggggagaaagcccc
            +++---------++++|+++++-+++++++++
            +++-||||||||++++-+++++|+++++++++
    REV:    ggga--------caccaccccc-cuuuugggg
	
	gcccgguuguucggugggggggagaaagccccauaaugagaugaauuaaaaaaaaauuggccggccuuuuuuuuccccugggggggggagggguuuuccccccaccacagggg
	.(((.........(((((((((.(((((((((..................((((((..((....))..))))))(((((....))))).)))))))))))))).)))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-254-H11-16NOV2007-081--.584.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuuuccgguuuguugguguuuuggggc
            +++++++++++++----++++----+++++
            +++++++++++++-|||++++-|||+++++
    REV:    caaaaaagguuagc---uuauu---cuucg
	
	acucccccuucuugguuuuuuuccuuucccccccucugcaaaaaaaagagaaaacuuuuuuucccuuuuuuuuuugguggggggaguguggggagguuuuuuccgguuuguugguguuuuggggcgcggcuucuuauucgauuggaaaaaaca
	.((((((......((.......)).((((((((..(((.(((((((((.(((((....))))).))))))))).))).))))))))...))))))(((((((((((((....((((....(((((...))))).)))).))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-254-H11-16NOV2007-081--.597.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuuuccgguuuguugguguuuuggggc
            +++++++++++++----++++----+++++
            +++++++++++++-|||++++-|||+++++
    REV:    caaaaaagguuagc---uuauu---cuucg
	
	gguuuuuuuccuuucccccccucugcaaaaaaaagagaaaacuuuuuuucccuuuuuuuuuugguggggggaguguggggagguuuuuuccgguuuguugguguuuuggggcgcggcuucuuauucgauuggaaaaaacaaacaaacgca
	.((((.(((((.((((((((..(((.(((((((((.(((((....))))).))))))))).))).))))))))...))))).(((((((((((((....((((....(((((...))))).)))).)))))))))))))....))))...

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-254-H11-16NOV2007-081--.611.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guguggggagguuuuuuccgguuuguugguguuuuggggc
            ++++------+++++++++++++----++++----+++++
            ++++------+++++++++++++-|||++++-|||+++++
    REV:    cgcaaacaaacaaaaaagguuagc---uuauu---cuucg
	
	cccccccucugcaaaaaaaagagaaaacuuuuuuucccuuuuuuuuuugguggggggaguguggggagguuuuuuccgguuuguugguguuuuggggcgcggcuucuuauucgauuggaaaaaacaaacaaacgca
	.((((((.(((.(((((((((.(((((....))))).))))))))).))).)))))).((((......(((((((((((((....((((....(((((...))))).)))).)))))))))))))......)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-A01-16NOV2007-015--.157.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-1.12003933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaagggggcgggaagacccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccucccc
            +++--++++-------++++++++++++--++----+++--++++--++++++++++++
            +++--++++|||||||++++++++++++--++--||+++--++++--++++++++++++
    REV:    uuuaacccg-------gggcccaggggggggcaa--gucuuuucugggggccggggggg
	
	gccuggggggggaguuggucccccggggggcccuuggggggggaauugcuccggcgggggggggggguugauuuucggagggaaaaagaaaagggggcgggaagacccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccuccccagggaagucacggggggaauuuuccaggaggggggggagguccagggggaacccggggggggggcguuuauuuucccuuguuuuuuccggggccccccgaggccccccgagggggaguuuaggcggggcuugagaggggggggggccgggggucuuuucugaacggggggggacccggggcccaauuua
	.(((((((((........)))))))))...(((((.(((((..((((.((((........)))).))))..))))).))))).......(((..((((.......((((((((((((..((....(((..((((..((((((((((((..(((((..((((((((((..((((....))))..(((.((((.(((....))).......)))).)))..))))))))))..))))).(((((((((.((((((((....)))).)))).)).))))))).......))))))))))))..))))..)))..))..))))))))))))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-A01-16NOV2007-015--.157.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-1.12003933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaagggggcgggaagacccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccucccc
            +++--++++-------++++++++++++--++----+++--++++--++++++++++++
            +++--++++|||||||++++++++++++--++--||+++--++++--++++++++++++
    REV:    uuuaacccg-------gggcccaggggggggcaa--gucuuuucugggggccggggggg
	
	gccuggggggggaguuggucccccggggggcccuuggggggggaauugcuccggcgggggggggggguugauuuucggagggaaaaagaaaagggggcgggaagacccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccuccccagggaagucacggggggaauuuuccaggaggggggggagguccagggggaacccggggggggggcguuuauuuucccuuguuuuuuccggggccccccgaggccccccgagggggaguuuaggcggggcuugagaggggggggggccgggggucuuuucugaacggggggggacccggggcccaauuua
	.(((((((((........)))))))))...(((((.(((((..((((.((((........)))).))))..))))).))))).......(((..((((.......((((((((((((..((....(((..((((..((((((((((((..(((((..((((((((((((..((....))..))(((.((((.(((....))).......)))).)))..))))))))))..))))).(((((((((.((((((((....)))).)))).)).))))))).......))))))))))))..))))..)))..))..))))))))))))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-A01-16NOV2007-015--.157.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-1.12003933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaagggggcgggaagacccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccucccc
            +++--++++-------++++++++++++--++----+++--++++--++++++++++++
            +++--++++|||||||++++++++++++--++--||+++--++++--++++++++++++
    REV:    uuuaacccg-------gggcccaggggggggcaa--gucuuuucugggggccggggggg
	
	gccuggggggggaguuggucccccggggggcccuuggggggggaauugcuccggcgggggggggggguugauuuucggagggaaaaagaaaagggggcgggaagacccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccuccccagggaagucacggggggaauuuuccaggaggggggggagguccagggggaacccggggggggggcguuuauuuucccuuguuuuuuccggggccccccgaggccccccgagggggaguuuaggcggggcuugagaggggggggggccgggggucuuuucugaacggggggggacccggggcccaauuua
	.(((((((((........)))))))))...(((((.(((((..((((.((((........)))).))))..))))).))))).......(((..((((.......((((((((((((..((....(((..((((..((((((((((((..(((((..((((((((((((..((.......))..)).((((.(((....))).......))))......))))))))))..))))).(((((((((.((((((((....)))).)))).)).))))))).......))))))))))))..))))..)))..))..))))))))))))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-A01-16NOV2007-015--.245.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-1.12003933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaagggggcgggaagacccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccucccc
            +++--++++-------++++++++++++--++----+++--++++--++++++++++++
            +++--++++|||||||++++++++++++--++--||+++--++++--++++++++++++
    REV:    uuuaacccg-------gggcccaggggggggcaa--gucuuuucugggggccggggggg
	
	aaaagggggcgggaagacccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccuccccagggaagucacggggggaauuuuccaggaggggggggagguccagggggaacccggggggggggcguuuauuuucccuuguuuuuuccggggccccccgaggccccccgagggggaguuuaggcggggcuugagaggggggggggccgggggucuuuucugaacggggggggacccggggcccaauuua
	.(((..((((.......((((((((((((..((....(((..((((..((((((((((((..(((((..((((((((((..((((....))))..(((.((((.(((....))).......)))).)))..))))))))))..))))).(((((((((.((((((((....)))).)))).)).))))))).......))))))))))))..))))..)))..))..))))))))))))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-A01-16NOV2007-015--.245.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-1.12003933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaagggggcgggaagacccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccucccc
            +++--++++-------++++++++++++--++----+++--++++--++++++++++++
            +++--++++|||||||++++++++++++--++--||+++--++++--++++++++++++
    REV:    uuuaacccg-------gggcccaggggggggcaa--gucuuuucugggggccggggggg
	
	aaaagggggcgggaagacccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccuccccagggaagucacggggggaauuuuccaggaggggggggagguccagggggaacccggggggggggcguuuauuuucccuuguuuuuuccggggccccccgaggccccccgagggggaguuuaggcggggcuugagaggggggggggccgggggucuuuucugaacggggggggacccggggcccaauuua
	.(((..((((.......((((((((((((..((....(((..((((..((((((((((((..(((((..((((((((((((..((....))..))(((.((((.(((....))).......)))).)))..))))))))))..))))).(((((((((.((((((((....)))).)))).)).))))))).......))))))))))))..))))..)))..))..))))))))))))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-A01-16NOV2007-015--.245.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-1.12003933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaagggggcgggaagacccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccucccc
            +++--++++-------++++++++++++--++----+++--++++--++++++++++++
            +++--++++|||||||++++++++++++--++--||+++--++++--++++++++++++
    REV:    uuuaacccg-------gggcccaggggggggcaa--gucuuuucugggggccggggggg
	
	aaaagggggcgggaagacccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccuccccagggaagucacggggggaauuuuccaggaggggggggagguccagggggaacccggggggggggcguuuauuuucccuuguuuuuuccggggccccccgaggccccccgagggggaguuuaggcggggcuugagaggggggggggccgggggucuuuucugaacggggggggacccggggcccaauuua
	.(((..((((.......((((((((((((..((....(((..((((..((((((((((((..(((((..((((((((((((..((.......))..)).((((.(((....))).......))))......))))))))))..))))).(((((((((.((((((((....)))).)))).)).))))))).......))))))))))))..))))..)))..))..))))))))))))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-A01-16NOV2007-015--.254.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	-1.04525133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaagacccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccucccc
            +++----++++++++++++--++----+++--++++--++++++++++++
            +++-|||++++++++++++--++--||+++--++++--++++++++++++
    REV:    cccg---gggcccaggggggggcaa--gucuuuucugggggccggggggg
	
	cgggaagacccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccuccccagggaagucacggggggaauuuuccaggaggggggggagguccagggggaacccggggggggggcguuuauuuucccuuguuuuuuccggggccccccgaggccccccgagggggaguuuaggcggggcuugagaggggggggggccgggggucuuuucugaacggggggggacccggggccca
	.(((....((((((((((((..((....(((..((((..((((((((((((..(((((..((((((((((((..((....))..))(((.((((.(((....))).......)))).)))..))))))))))..))))).(((((((((.((((((((....)))).)))).)).))))))).......))))))))))))..))))..)))..))..)))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-A01-16NOV2007-015--.254.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	-1.04525133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaagacccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccucccc
            +++----++++++++++++--++----+++--++++--++++++++++++
            +++-|||++++++++++++--++--||+++--++++--++++++++++++
    REV:    cccg---gggcccaggggggggcaa--gucuuuucugggggccggggggg
	
	cgggaagacccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccuccccagggaagucacggggggaauuuuccaggaggggggggagguccagggggaacccggggggggggcguuuauuuucccuuguuuuuuccggggccccccgaggccccccgagggggaguuuaggcggggcuugagaggggggggggccgggggucuuuucugaacggggggggacccggggccca
	.(((....((((((((((((..((....(((..((((..((((((((((((..(((((..((((((((((..((((....))))..(((.((((.(((....))).......)))).)))..))))))))))..))))).(((((((((.((((((((....)))).)))).)).))))))).......))))))))))))..))))..)))..))..)))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-A01-16NOV2007-015--.254.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	-1.04525133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaagacccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccucccc
            +++----++++++++++++--++----+++--++++--++++++++++++
            +++-|||++++++++++++--++--||+++--++++--++++++++++++
    REV:    cccg---gggcccaggggggggcaa--gucuuuucugggggccggggggg
	
	cgggaagacccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccuccccagggaagucacggggggaauuuuccaggaggggggggagguccagggggaacccggggggggggcguuuauuuucccuuguuuuuuccggggccccccgaggccccccgagggggaguuuaggcggggcuugagaggggggggggccgggggucuuuucugaacggggggggacccggggccca
	.(((....((((((((((((..((....(((..((((..((((((((((((..(((((..((((((((((((..((.......))..)).((((.(((....))).......))))......))))))))))..))))).(((((((((.((((((((....)))).)))).)).))))))).......))))))))))))..))))..)))..))..)))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-A01-16NOV2007-015--.261.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.09	MeanVal:	-0.816608	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccucccc
            ++++++++++++--++----+++--++++--++++++++++++
            ++++++++++++--++--||+++--++++--++++++++++++
    REV:    gggcccaggggggggcaa--gucuuuucugggggccggggggg
	
	acccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccuccccagggaagucacggggggaauuuuccaggaggggggggagguccagggggaacccggggggggggcguuuauuuucccuuguuuuuuccggggccccccgaggccccccgagggggaguuuaggcggggcuugagaggggggggggccgggggucuuuucugaacggggggggacccgggg
	.((((((((((((..((....(((..((((..((((((((((((..(((((..((((((((((..((((....))))..(((.((((.(((....))).......)))).)))..))))))))))..))))).(((((((((.((((((((....)))).)))).)).))))))).......))))))))))))..))))..)))..))..)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-A01-16NOV2007-015--.261.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.09	MeanVal:	-0.816608	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccucccc
            ++++++++++++--++----+++--++++--++++++++++++
            ++++++++++++--++--||+++--++++--++++++++++++
    REV:    gggcccaggggggggcaa--gucuuuucugggggccggggggg
	
	acccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccuccccagggaagucacggggggaauuuuccaggaggggggggagguccagggggaacccggggggggggcguuuauuuucccuuguuuuuuccggggccccccgaggccccccgagggggaguuuaggcggggcuugagaggggggggggccgggggucuuuucugaacggggggggacccgggg
	.((((((((((((..((....(((..((((..((((((((((((..(((((..((((((((((((..((....))..))(((.((((.(((....))).......)))).)))..))))))))))..))))).(((((((((.((((((((....)))).)))).)).))))))).......))))))))))))..))))..)))..))..)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-A01-16NOV2007-015--.261.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.09	MeanVal:	-0.816608	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccucccc
            ++++++++++++--++----+++--++++--++++++++++++
            ++++++++++++--++--||+++--++++--++++++++++++
    REV:    gggcccaggggggggcaa--gucuuuucugggggccggggggg
	
	acccgggucuccuggugaaaacgggggggguucccggccuccccagggaagucacggggggaauuuuccaggaggggggggagguccagggggaacccggggggggggcguuuauuuucccuuguuuuuuccggggccccccgaggccccccgagggggaguuuaggcggggcuugagaggggggggggccgggggucuuuucugaacggggggggacccgggg
	.((((((((((((..((....(((..((((..((((((((((((..(((((..((((((((((((..((.......))..)).((((.(((....))).......))))......))))))))))..))))).(((((((((.((((((((....)))).)))).)).))))))).......))))))))))))..))))..)))..))..)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-A01-16NOV2007-015--.270.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.86471	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuggugaaaacgggggggguucc-cggccucccca-gggaagucacggggggaauuuucc
            +++++-++++++++++++++----|++-+++++++-|+++---++-----+++--++--++
            +++++-++++++++++++++-----++-+++++++--+++-||++-----+++--++--++
    REV:    gggccuuuuuuguucccuuuuauuugcggggggggggccca--agggggaccuggaggggg
	
	uccuggugaaaacgggggggguucccggccuccccagggaagucacggggggaauuuuccaggaggggggggagguccagggggaacccggggggggggcguuuauuuucccuuguuuuuuccggggccccccgaggccccccgagggggaguuuaggcggggcuugagaggggggggggccgggggucuuuucugaacggggggggacccggggccca
	.(((((.((((((((((((((....((.(((((((.(((...((.....(((..((..((.......))..))..))).....)).)))..))))))).)).....)))))))))))))).))))).((((((.(((((((((.............)).)))))))....)))))).(((((..(((((((..((.....))..)))))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.598.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	9.497466	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucu
            +++++++++++++--------------++++++++++++-++++++++++++
            +++++++++++++-------|||||||++++++++++++-++++++++++++
    REV:    ccccccccccccguucuccc-------ccuauaaaaaaacgaaaaaaagggg
	
	ucccuaacuccgccugggagguuucaaauucgggggggggggguuucgccccauuuucggguauuuuuuuuuuuuuuuucucuucccggggaaaaaaagcaaaaaaauaucccccucuugccccccccccccccgggg
	.(((...((((.....))))...........(((((((((((((..............((((((((((((.((((((((((((....)))))))))))).)))))))))))).......)))))))))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-D02-16NOV2007-010--.706.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	-4.16044444444444	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucuucauuccccccgccggggg-ggauc
            ++++++------++++++++++++|+++++
            ++++++---|||++++++++++++-+++++
    REV:    aaagagaaa---ggggcggcccccaccuag
	
	cuuucuucauuccccccgccgggggggaucuccccgcuaaaaaccaccccuguuuuccccccgccgcgggggggccucuuuuuuaugcggaaaaaagauaucuccuuguggugggaugauccacccccggcggggaaagagaaaa
	.((((((......(((((((((((((((((.........(((((.......)))))...(((((((((((((((..((((((((......))))))))..)))))))))))))))..))))).))))))))))))...)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-F02-16NOV2007-006--.749.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-3.59081333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuccccccucgggaagaagggggggggu
            ++++++++++-+++------++++++--++
            ++++++++++|+++-|||||++++++--++
    REV:    aagagggggg-gccg-----ccccccuaca
	
	caggggguguuuccccccggggagaccccccccggggggccuccccugguguucaccaccccggcgcgucuucgcggggacacguugcgcccccuuuuucuccccccucgggaagaagggggggggucuuucuuucaaacauccccccgccgggggggagaauuucuauacuuuuggg
	.(((((((((..((((((((((.......))))))))))..(((((.((((.....)))).....(((....))))))))......)))))))))..((((((((((.(((......((((((..((...........))..)))))).)))))))))))))...(((......))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-F02-16NOV2007-006--.754.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-3.59081333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuccccccucgggaagaagggggggggu
            ++++++++++-+++------++++++--++
            ++++++++++|+++-|||||++++++--++
    REV:    aagagggggg-gccg-----ccccccuaca
	
	gguguuuccccccggggagaccccccccggggggccuccccugguguucaccaccccggcgcgucuucgcggggacacguugcgcccccuuuuucuccccccucgggaagaagggggggggucuuucuuucaaacauccccccgccgggggggagaauuucuauacuuuuggg
	((((......((.((((((.(((((....))))).)))))).))....)))).(((.((((((((((....))))).....)))))......((((((((((.(((......((((((..((...........))..)))))).))))))))))))).............)))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-F02-16NOV2007-006--.839.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	-2.6507325	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuu----------uucuccccccucgggaagaagggggggggu
            +++---||||||||||++++++++++-+++------++++++--++
            +++-------------++++++++++|+++-|||||++++++--++
    REV:    ggguuuucauaucuuuaagagggggg-gccg-----ccccccuaca
	
	ccccuuuuucuccccccucgggaagaagggggggggucuuucuuucaaacauccccccgccgggggggagaauuucuauacuuuuggg
	.(((...((((((((((.(((......((((((..((...........))..)))))).))))))))))))).............)))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-F02-16NOV2007-006--.845.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-3.59081333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuccccccucgggaagaagggggggggu
            ++++++++++-+++------++++++--++
            ++++++++++|+++-|||||++++++--++
    REV:    aagagggggg-gccg-----ccccccuaca
	
	uuucuccccccucgggaagaagggggggggucuuucuuucaaacauccccccgccgggggggagaauuucuauacuuuuggg
	.((((((((((.(((......((((((..((...........))..)))))).)))))))))))))...(((......))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-G09-16NOV2007-067--.752.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	-1.00993322222222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccccucccucuuuucgcacccccccccgc
            +++++-++++++++++-+++++++--++++
            +++++|++++++++++|+++++++-|++++
    REV:    ugggg-ggggggggag-gugggggu-ggug
	
	ggccccucccucuuuucgcacccccccccgcuuuaacgggaaaaacuuuccccccccuuuuucuucucucuugggggaaaggggggggggguuuuuuuuuuuucuaaacuucccacccggcuggugggauauauuuuuuucauauuuugugguggggguggaggggggggggggu
	.(((((.((((((((((.(((((((..((((......((((((((((..(((((((((((((((((......)))))))))))))))))))))))))))...........(((((((.....)))))))...................)))).))))))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-G09-16NOV2007-067--.798.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.10	MeanVal:	-0.155204	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuuuuuuucuaaacuucccacc-cggcugguggga
            +++++++++--++--++-+++++++|+++---++++++
            +++++++++--++--++|+++++++-+++---++++++
    REV:    ggggggggggggaggug-ggggugguguuuuauacuuu
	
	uuuccccccccuuuuucuucucucuugggggaaaggggggggggguuuuuuuuuuuucuaaacuucccacccggcuggugggauauauuuuuuucauauuuugugguggggguggaggggggggggggu
	.(((((((((((((((((((......))))))))))))))))))).(((((((((..((..((.((((((((((...((((((........))))))...))).)))))))))..))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-G11-16NOV2007-083--.663.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	-2.53793066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggucuuuccucaaccccccgcccggugag
            ++++++++-----++++--++++++++++++-+++
            ++++++++-||||++++||++++++++++++-+++
    REV:    ccccccccu----gggg--ggggggugggcuuuuc
	
	cgggaacuguguccccuuuuuuccccuuugggggaagggggggggucuuuccucaaccccccgcccggugagaauuucaacuuuucgggugggggggggguccccccccaccgggugggggggugggggacaacccccccccccucucccccccccgcccggcguccccucuuauuuucuguaagau
	.((((...............((((((....)))))).((((((((.....((((..((((((((((((.(((........))).)))))))))))))))).)))))))).(((((((((((((.(((((..........))))).....)))))))))))))..)))).((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-G11-16NOV2007-083--.682.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	-2.53793066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggucuuuccucaaccccccgcccggugag
            ++++++++-----++++--++++++++++++-+++
            ++++++++-||||++++||++++++++++++-+++
    REV:    ccccccccu----gggg--ggggggugggcuuuuc
	
	uuuccccuuugggggaagggggggggucuuuccucaaccccccgcccggugagaauuucaacuuuucgggugggggggggguccccccccaccgggugggggggugggggacaacccccccccccucucccccccccgcccggcguccccucuuauuuucuguaagau
	.((((((....)))))).((((((((.....((((..((((((((((((.(((........))).)))))))))))))))).)))))))).(((((((((((((.(((((..........))))).....))))))))))))).......((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-G11-16NOV2007-083--.691.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.09	MeanVal:	-1.57986666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggucuuuccucaaccccccgcccggugag
            ++++++++--+++-------++++++++++++-+++
            ++++++++--+++|||||||++++++++++++-+++
    REV:    ccccccccugggg-------ggggggugggcuuuuc
	
	ugggggaagggggggggucuuuccucaaccccccgcccggugagaauuucaacuuuucgggugggggggggguccccccccaccgggugggggggugggggacaacccccccccccucucccccccccgcccggcguccccucuuauuuucuguaaga
	.((((((.((((((((..(((.......((((((((((((.(((........))).)))))))))))))))..)))))))).(((((((((((((.(((((..........))))).....)))))))))))))..))))))(((((.....))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-G11-16NOV2007-083--.698.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.09	MeanVal:	-1.57986666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggggucuuuccucaaccccccgcccggugag
            ++++++++--+++-------++++++++++++-+++
            ++++++++--+++|||||||++++++++++++-+++
    REV:    ccccccccugggg-------ggggggugggcuuuuc
	
	agggggggggucuuuccucaaccccccgcccggugagaauuucaacuuuucgggugggggggggguccccccccaccgggugggggggugggggacaacccccccccccucucccccccccgcccggcguccccucuuauuuucuguaagau
	.((((((((..(((.......((((((((((((.(((........))).)))))))))))))))..)))))))).(((((((((((((.(((((..........))))).....))))))))))))).......((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-H03-16NOV2007-017--.507.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	0.4192905	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggccccuuuuccgggg----aaauuua---uuuuuuuuuggg
            ++-++++++---++++++||||++++++-|||++++++++++++
            ++-++++++|||++++++----++++++----++++++++++++
    REV:    cggcggggg---ggccccccuuuuuaaagacaaaaaaagggccc
	
	gcgaucacagcucagcucagcacuucacacuaucagaagcuuuacaccuccccgggggggguuuuccaaaaccccaccgggugagguucucauuuuggggggagggggguuccccccaacgggggggugggggggcgaaacccccccguuuccccccgcccccguggccccuuuuccggggaaauuuauuuuuuuuugggucccacccccgggaaaaaaacagaaauuuuuccccccgggggggcggcgc
	.........(((......)))............(((((.......((((((((((..(((((((....))))))).))))).))))).....)))))(((((.((((((..((((((....)))))).(((((((.....)))))))....)))))).)))))((.((((((...((((((((((((.((((((((((((.......))))))))))))....))))))....)))))))))))).))..

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-H03-16NOV2007-017--.507.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	0.4192905	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggccccuuuuccgggg----aaauuua---uuuuuuuuuggg
            ++-++++++---++++++||||++++++-|||++++++++++++
            ++-++++++|||++++++----++++++----++++++++++++
    REV:    cggcggggg---ggccccccuuuuuaaagacaaaaaaagggccc
	
	gcgaucacagcucagcucagcacuucacacuaucagaagcuuuacaccuccccgggggggguuuuccaaaaccccaccgggugagguucucauuuuggggggagggggguuccccccaacgggggggugggggggcgaaacccccccguuuccccccgcccccguggccccuuuuccggggaaauuuauuuuuuuuugggucccacccccgggaaaaaaacagaaauuuuuccccccgggggggcggcgc
	.........(((......))).((((.........))))......((((((((((..(((((((....))))))).))))).))))).........(((((..(((((....)))))..((((((((((((((((.....))))))))..)))))))))))))((.((((((...((((((((((((.((((((((((((.......))))))))))))....))))))....)))))))))))).))..

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-H03-16NOV2007-017--.539.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	0.4192905	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggccccuuuuccgggg----aaauuua---uuuuuuuuuggg
            ++-++++++---++++++||||++++++-|||++++++++++++
            ++-++++++|||++++++----++++++----++++++++++++
    REV:    cggcggggg---ggccccccuuuuuaaagacaaaaaaagggccc
	
	ucagaagcuuuacaccuccccgggggggguuuuccaaaaccccaccgggugagguucucauuuuggggggagggggguuccccccaacgggggggugggggggcgaaacccccccguuuccccccgcccccguggccccuuuuccggggaaauuuauuuuuuuuugggucccacccccgggaaaaaaacagaaauuuuuccccccgggggggcggcg
	.(((((.......((((((((((..(((((((....))))))).))))).))))).....)))))(((((.((((((..((((((....)))))).(((((((.....)))))))....)))))).)))))((.((((((...((((((((((((.((((((((((((.......))))))))))))....))))))....)))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-H03-16NOV2007-017--.551.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	0.4192905	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggccccuuuuccgggg----aaauuua---uuuuuuuuuggg
            ++-++++++---++++++||||++++++-|||++++++++++++
            ++-++++++|||++++++----++++++----++++++++++++
    REV:    cggcggggg---ggccccccuuuuuaaagacaaaaaaagggccc
	
	caccuccccgggggggguuuuccaaaaccccaccgggugagguucucauuuuggggggagggggguuccccccaacgggggggugggggggcgaaacccccccguuuccccccgcccccguggccccuuuuccggggaaauuuauuuuuuuuugggucccacccccgggaaaaaaacagaaauuuuuccccccgggggggcggcg
	.((((((((((..(((((((....))))))).))))).))))).........(((((..(((((....)))))..((((((((((((((((.....))))))))..)))))))))))))((.((((((...((((((((((((.((((((((((((.......))))))))))))....))))))....)))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-H03-16NOV2007-017--.577.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0.431751	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cguggccccuuuuccgggg----aaauuua---uuuuuuuuuggg
            +++-++++++---++++++||||++++++-|||++++++++++++
            +++-++++++|||++++++----++++++----++++++++++++
    REV:    gcggcggggg---ggccccccuuuuuaaagacaaaaaaagggccc
	
	accccaccgggugagguucucauuuuggggggagggggguuccccccaacgggggggugggggggcgaaacccccccguuuccccccgcccccguggccccuuuuccggggaaauuuauuuuuuuuugggucccacccccgggaaaaaaacagaaauuuuuccccccgggggggcggcgc
	.((((.(((((((((...))))))).)))))).(((((....)))))..((((((((((((((((.....))))))))..))))))))....(((.((((((...((((((((((((.((((((((((((.......))))))))))))....))))))....)))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-H03-16NOV2007-017--.584.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	0.4192905	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggccccuuuuccgggg----aaauuua---uuuuuuuuuggg
            ++-++++++---++++++||||++++++-|||++++++++++++
            ++-++++++|||++++++----++++++----++++++++++++
    REV:    cggcggggg---ggccccccuuuuuaaagacaaaaaaagggccc
	
	cgggugagguucucauuuuggggggagggggguuccccccaacgggggggugggggggcgaaacccccccguuuccccccgcccccguggccccuuuuccggggaaauuuauuuuuuuuugggucccacccccgggaaaaaaacagaaauuuuuccccccgggggggcggcg
	.(((((((...))))))).(((((..(((((....)))))..((((((((((((((((.....))))))))..)))))))))))))((.((((((...((((((((((((.((((((((((((.......))))))))))))....))))))....)))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-H03-16NOV2007-017--.603.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	0.526536	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccuuuuccgggg----aaauuua---uuuuuuuuuggg
            +++++---++++++||||++++++-|||++++++++++++
            +++++|||++++++----++++++----++++++++++++
    REV:    ggggg---ggccccccuuuuuaaagacaaaaaaagggccc
	
	ggggggagggggguuccccccaacgggggggugggggggcgaaacccccccguuuccccccgcccccguggccccuuuuccggggaaauuuauuuuuuuuugggucccacccccgggaaaaaaacagaaauuuuuccccccggggggg
	(((((..(((((....)))))..((((((((((((((((.....))))))))..)))))))))))))....(((((...((((((((((((.((((((((((((.......))))))))))))....))))))....)))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-255-H03-16NOV2007-017--.635.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	1.432369	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcccccguggccccuuuuccggggaaauuuauuuuuuuuuggguccc
            ++++++++-+++----------+++++++---++++++-+++---++++
            ++++++++-+++||||||||||+++++++-||++++++-+++---++++
    REV:    ggcgggggggcc----------ccccuuuu--uaaagacaaaaaaaggg
	
	gggggggcgaaacccccccguuuccccccgcccccguggccccuuuuccggggaaauuuauuuuuuuuugggucccacccccgggaaaaaaacagaaauuuuuccccccgggggggcggc
	(((((((.....)))))))........((((((((.(((..........(((((((...((((((.(((...((((......))))...))).)))))).)))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-A01-16NOV2007-015--.316.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	0.444907499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggccccccccuuucccuggggggg---aagggc-ccccagggguccggg
            ++++++++++-----+++++++++++|||++++--|++++++++++++-++
            ++++++++++----|+++++++++++---++++---++++++++++++-++
    REV:    cccuggggggagcc-ggggccccccccucuuccagagggguccccggggcc
	
	cccggccgggguuuggggaaacccccaaaaaaaaggggccccccccuuucccugggggggaagggcccccagggguccgggaaaaaggggcccccccuggggacccccaaaaaggaaaaaaaccccccccccuuugcccaagguucccccaaacuuuuuggccggggccccuggggagaccuucuccccccccggggccgaggggggucccaccccccccggaaauuagagggcgaaauucccgggaaaaguccccgggccccccccagggaaaccucuccaaaaggggggggcaaaacaag
	(((..(((((((((((((....))))))).....((((((((((.....(((((((((((((((..((((((((((((.((....(((((...)))))(((((((.....(((((...............)))))......))))))).............)).))))))))))))...))))...)))))))))))....)))))))))).....))))))........)))........(((((.......)))))((((((((((((....)))........)))))))))........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-A11-16NOV2007-095--.560.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	-1.1184	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucgaacuucggcggcauggcuugauacucuccgaguucgaggg
            +++++-++++-++++-----+++----+++-++++++++-++++
            +++++-++++|++++---||+++---|+++|++++++++-++++
    REV:    cgguuagaag-ugucaaa--gggaaa-gag-gguucgggauuuc
	
	gucgaacuucggcggcauggcuugauacucuccgaguucgagggguuccuuuagggcuugggagaaagggaaacugugaagauuggcggcagcccccccccaaucaaaagggggggaaacugccagauaaaaaaaaaaaaaacaggggguuucccccugggaaaaaccccccgggggcucucccgguuuc
	(((((.((((.((((.....(((....(((.((((((((.((((....)))).)))))))))))...)))...)))))))).)))))(((((..(((((((........)))))))...)))))...............((((.(((((....((((((((........))))))))..))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-A11-16NOV2007-095--.565.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-1.22478833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuucggcggcauggcuugauacucuccgaguucgaggg
            ++++-++++-----+++----+++-++++++++-++++
            ++++|++++---||+++---|+++|++++++++-++++
    REV:    gaag-ugucaaa--gggaaa-gag-gguucgggauuuc
	
	acuucggcggcauggcuugauacucuccgaguucgagggguuccuuuagggcuugggagaaagggaaacugugaagauuggcggcagcccccccccaaucaaaagggggggaaacugccagauaaaaaaaaaaaaaacaggggguuucccccugggaaaaaccccccgggggcucucccgguuuc
	.((((.((((.....(((....(((.((((((((.((((....)))).)))))))))))...)))...)))))))).(((((((...(((((((..........)))))))...))))))).............((((.(((((....((((((((........))))))))..))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-A12-16NOV2007-096--.351.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.90	MeanVal:	3.21064	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccuuggggaagg--cgggauuucaauuuauuaaccgggca--ucccggcuuu
            +++++++-++--++++||+++++---++---------++++++-||++++++++++
            +++++++-++--++++--+++++--|++-----||||++++++---++++++++++
    REV:    ggggggguccuuuuccuugccuuuu-guacuug----ggcccgggaagggccgaag
	
	accgaaaauaaccaaggggcuuaagauacccaccccccuuggggaaggcgggauuucaauuuauuaaccgggcaucccggcuuuccucgaagccgggaagggcccggguucauguuuuccguuccuuuuccugggggggauuuugga
	.((((((........(((..........))).(((((((.((..(((((((((...((.........((((((.((((((((((....))))))))))...)))))).....))..)))))..))))..)).))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-A12-16NOV2007-096--.361.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.90	MeanVal:	3.21064	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccuuggggaagg--cgggauuucaauuuauuaaccgggca--ucccggcuuu
            +++++++-++--++++||+++++---++---------++++++-||++++++++++
            +++++++-++--++++--+++++--|++-----||||++++++---++++++++++
    REV:    ggggggguccuuuuccuugccuuuu-guacuug----ggcccgggaagggccgaag
	
	accaaggggcuuaagauacccaccccccuuggggaaggcgggauuucaauuuauuaaccgggcaucccggcuuuccucgaagccgggaagggcccggguucauguuuuccguuccuuuuccugggggggauuuugga
	.(((((((..........))).(((((((.((..(((((((((...((.........((((((.((((((((((....))))))))))...)))))).....))..)))))..))))..)).)))))))...)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-A12-16NOV2007-096--.365.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.90	MeanVal:	3.21064	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccuuggggaagg--cgggauuucaauuuauuaaccgggca--ucccggcuuu
            +++++++-++--++++||+++++---++---------++++++-||++++++++++
            +++++++-++--++++--+++++--|++-----||||++++++---++++++++++
    REV:    ggggggguccuuuuccuugccuuuu-guacuug----ggcccgggaagggccgaag
	
	aggggcuuaagauacccaccccccuuggggaaggcgggauuucaauuuauuaaccgggcaucccggcuuuccucgaagccgggaagggcccggguucauguuuuccguuccuuuuccuggggggga
	.(((..........))).(((((((.((..(((((((((...((.........((((((.((((((((((....))))))))))...)))))).....))..)))))..))))..)).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-A12-16NOV2007-096--.379.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	2.73610133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cca----ccccccuuggggaagg--cgggauuucaauuuauuaaccgggca--ucccggcuuu
            +++||||+++++++-++--++++||+++++---++---------++++++-||++++++++++
            +++----+++++++-++--++++--+++++--|++-----||||++++++---++++++++++
    REV:    gguuuuaggggggguccuuuuccuugccuuuu-guacuug----ggcccgggaagggccgaag
	
	cccaccccccuuggggaaggcgggauuucaauuuauuaaccgggcaucccggcuuuccucgaagccgggaagggcccggguucauguuuuccguuccuuuuccugggggggauuuugga
	.((((((((((.((..(((((((((...((.........((((((.((((((((((....))))))))))...)))))).....))..)))))..))))..)).)))))))....))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-A12-16NOV2007-096--.382.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.90	MeanVal:	3.21064	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccuuggggaagg--cgggauuucaauuuauuaaccgggca--ucccggcuuu
            +++++++-++--++++||+++++---++---------++++++-||++++++++++
            +++++++-++--++++--+++++--|++-----||||++++++---++++++++++
    REV:    ggggggguccuuuuccuugccuuuu-guacuug----ggcccgggaagggccgaag
	
	accccccuuggggaaggcgggauuucaauuuauuaaccgggcaucccggcuuuccucgaagccgggaagggcccggguucauguuuuccguuccuuuuccuggggggga
	.(((((((.((..(((((((((...((.........((((((.((((((((((....))))))))))...)))))).....))..)))))..))))..)).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-A12-16NOV2007-096--.620.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	-0.930590666666668	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggcg--gcuuuc-cuuccc-gcacuuaaaaaccccu
            +++++++++||++++++|++++++|++-----+++++++++
            +++++++++--++++++-++++++-++--|||+++++++++
    REV:    cucccccgcauugggggcggggggucggc---uuuuggggg
	
	gggggggcggcuuuccuucccgcacuuaaaaaccccuucgccuccggggguuuucggcuggggggcggggguuacgcccccucuuaaggggggggcgcaauuaaaaaaauuuaccgggcgccugcuuuuuu
	(((((((((((((((((((((((.....(((((((((........)))))))))..)).)))))).))))))..)))))))))..((((((.((((((...((((....))))....)))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-A12-16NOV2007-096--.620.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	-0.930590666666668	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggcg--gcuuuc-cuuccc-gcacuuaaaaaccccu
            +++++++++||++++++|++++++|++-----+++++++++
            +++++++++--++++++-++++++-++--|||+++++++++
    REV:    cucccccgcauugggggcggggggucggc---uuuuggggg
	
	gggggggcggcuuuccuucccgcacuuaaaaaccccuucgccuccggggguuuucggcuggggggcggggguuacgcccccucuuaaggggggggcgcaauuaaaaaaauuuaccgggcgccugcuuuuuu
	(((((((((((((((((((((((.....(((((((((........)))))))))..)).)))))).))))))..)))))))))..((..((.((((((...((((....))))....)))))).))..)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-A12-16NOV2007-096--.839.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.200526666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggguc--cccccccccuccuc---------gacggg
            ++++++-||+++++++++++++-|||||||||++-+++
            ++++++---+++++++++++++----------++-+++
    REV:    cccccaaaaggggggggggggaaauuuuacaccucccc
	
	gccccccaaaagggcccggggaaacccuaaaaaaagagggccgcguguuuuggggggguuuuuuuucuaaggggguccccccccccuccucgacgggaagaaauaacaaaaaaaaaauaccccuccacauuuuaaaggggggggggggaaaacccccc
	.((((((((((.((((((((....)))..........))))).....)))))))))).............((((((.(((((((((((((.((.(((......................))).))..........)))))))))))))...)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-A12-16NOV2007-096--.908.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	0.200526666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggguc--cccccccccuccuc---------gacggg
            ++++++-||+++++++++++++-|||||||||++-+++
            ++++++---+++++++++++++----------++-+++
    REV:    cccccaaaaggggggggggggaaauuuuacaccucccc
	
	aggggguccccccccccuccucgacgggaagaaauaacaaaaaaaaaauaccccuccacauuuuaaaggggggggggggaaaacccccc
	.((((((.(((((((((((((.((.(((......................))).))..........)))))))))))))...)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-C03-16NOV2007-027--.798.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggc-----aaaagggcccaaaaggccggaacc
            +++++|||||++++++++++---+++++++--++
            +++++-----++++++++++--|+++++++||++
    REV:    ccccggauauuuuuuuuggggg-uuuggcc--gg
	
	aucgcucugguccccgggcguauguccggggaaagggggaauaggguuuccccaaaucugggaaaaccccggaaaaaaauuggggcaaaagggcccaaaaggccggaaccaaaaaaaggccgguuuggggguuuuuuuuauaggcccccccccccggggaggacaaaaaaaaacaccccccuucucaaaaggggggaaacccc
	.((.((((..(((((((((....))))))))).)))).))...((((((((((...((((((.....))))))........(((((((((((((((...(((((((..((.......)))))))))..)))))))))).....))))).......))))))..............((((((((.....))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-C03-16NOV2007-027--.801.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggc-----aaaagggcccaaaaggccggaacc
            +++++|||||++++++++++---+++++++--++
            +++++-----++++++++++--|+++++++||++
    REV:    ccccggauauuuuuuuuggggg-uuuggcc--gg
	
	gcucugguccccgggcguauguccggggaaagggggaauaggguuuccccaaaucugggaaaaccccggaaaaaaauuggggcaaaagggcccaaaaggccggaaccaaaaaaaggccgguuuggggguuuuuuuuauaggcccccccccccggggaggacaaaaaaaaacaccccccuucucaaaaggggggaaacccc
	.((((..(((((((((....)))))))))..)))).....((((((((((...((((((.....))))))........(((((((((((((((...(((((((..((.......)))))))))..)))))))))).....))))).......))))))..............((((((((.....))))))))..)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-C03-16NOV2007-027--.807.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggc-----aaaagggcccaaaaggccggaacc
            +++++|||||++++++++++---+++++++--++
            +++++-----++++++++++--|+++++++||++
    REV:    ccccggauauuuuuuuuggggg-uuuggcc--gg
	
	guccccgggcguauguccggggaaagggggaauaggguuuccccaaaucugggaaaaccccggaaaaaaauuggggcaaaagggcccaaaaggccggaaccaaaaaaaggccgguuuggggguuuuuuuuauaggcccccccccccggggaggacaaaaaaaaacaccccccuucucaaaaggggggaaacccc
	.(((((((((....)))))))))..((((.......((((((((...((((((.....))))))........(((((((((((((((...(((((((..((.......)))))))))..)))))))))).....))))).......)))))).))...........((((((((.....))))))))...))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-C03-16NOV2007-027--.816.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggc-----aaaagggcccaaaaggccggaacc
            +++++|||||++++++++++---+++++++--++
            +++++-----++++++++++--|+++++++||++
    REV:    ccccggauauuuuuuuuggggg-uuuggcc--gg
	
	cguauguccggggaaagggggaauaggguuuccccaaaucugggaaaaccccggaaaaaaauuggggcaaaagggcccaaaaggccggaaccaaaaaaaggccgguuuggggguuuuuuuuauaggcccccccccccggggaggacaaaaaaaaacaccccccuucucaaaagggggga
	.((...(((((((...((((((((...))))))))...((((((.....))))))........(((((((((((((((...(((((((..((.......)))))))))..)))))))))).....)))))...)))))))....))...........((((((((.....)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-C03-16NOV2007-027--.819.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggc-----aaaagggcccaaaaggccggaacc
            +++++|||||++++++++++---+++++++--++
            +++++-----++++++++++--|+++++++||++
    REV:    ccccggauauuuuuuuuggggg-uuuggcc--gg
	
	auguccggggaaagggggaauaggguuuccccaaaucugggaaaaccccggaaaaaaauuggggcaaaagggcccaaaaggccggaaccaaaaaaaggccgguuuggggguuuuuuuuauaggcccccccccccggggaggacaaaaaaaaacaccccccuucucaaaagggggga
	...(((((((...((((((((...))))))))...((((((.....))))))........(((((((((((((((...(((((((..((.......)))))))))..)))))))))).....)))))...))))))).................((((((((.....)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-C03-16NOV2007-027--.831.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggc-----aaaagggcccaaaaggccggaacc
            +++++|||||++++++++++---+++++++--++
            +++++-----++++++++++--|+++++++||++
    REV:    ccccggauauuuuuuuuggggg-uuuggcc--gg
	
	agggggaauaggguuuccccaaaucugggaaaaccccggaaaaaaauuggggcaaaagggcccaaaaggccggaaccaaaaaaaggccgguuuggggguuuuuuuuauaggcccccccccccggggaggacaaaaaaaaacaccccccuucucaaaaggggggaaaccccccagggg
	.((((((((...))))))))...((((((.....))))))........(((((((((((((((...(((((((..((.......)))))))))..)))))))))).....)))))..((((.((((.((.............((((((((.....))))))))...)))))).))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-C03-16NOV2007-027--.833.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggc-----aaaagggcccaaaaggccggaacc
            +++++|||||++++++++++---+++++++--++
            +++++-----++++++++++--|+++++++||++
    REV:    ccccggauauuuuuuuuggggg-uuuggcc--gg
	
	ggggaauaggguuuccccaaaucugggaaaaccccggaaaaaaauuggggcaaaagggcccaaaaggccggaaccaaaaaaaggccgguuuggggguuuuuuuuauaggcccccccccccggggaggacaaaaaaaaacaccccccuucucaaaaggggggaaaccccccagggg
	((((((......))))))...((((((.....))))))........(((((((((((((((...(((((((..((.......)))))))))..)))))))))).....)))))..((((.((((.((.............((((((((.....))))))))...)))))).))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-C03-16NOV2007-027--.879.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggc-----aaaagggcccaaaaggccggaacc
            +++++|||||++++++++++---+++++++--++
            +++++-----++++++++++--|+++++++||++
    REV:    ccccggauauuuuuuuuggggg-uuuggcc--gg
	
	ggggcaaaagggcccaaaaggccggaaccaaaaaaaggccgguuuggggguuuuuuuuauaggcccccccccccggggaggacaaaaaaaaacaccccccuucucaaaaggggggaaaccccccagggg
	(((((((((((((((...(((((((..((.......)))))))))..)))))))))).....)))))..((((.((((.((.............((((((((.....))))))))...)))))).))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-C11-16NOV2007-091--.619.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.05	MeanVal:	-0.758744	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcuuuuccucuaaaccccccggcggagggga
            +++-++++--+++-----++++++++--++--+++
            +++-++++--+++|||||++++++++||++--+++
    REV:    cccgcgggggggg-----ggggggcu--uugaccu
	
	aacuuuccccucuuuuuuucuuuuuugggaaaguaggggggcuuuuccucuaaaccccccggcggaggggauaauuccaguuucggggggggggggggcgccc
	.((((((((.................))))))))..(((.((((..(((.....((((((((..((..(((....)))..)))))))))))))..)))).)))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-C11-16NOV2007-091--.633.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.05	MeanVal:	-0.758744	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcuuuuccucuaaaccccccggcggagggga
            +++-++++--+++-----++++++++--++--+++
            +++-++++--+++|||||++++++++||++--+++
    REV:    cccgcgggggggg-----ggggggcu--uugaccu
	
	uuuuucuuuuuugggaaaguaggggggcuuuuccucuaaaccccccggcggaggggauaauuccaguuucggggggggggggggcgccc
	.(((((((....)))))))...(((.((((..(((.....((((((((..((..(((....)))..)))))))))))))..)))).)))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-C11-16NOV2007-091--.655.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.05	MeanVal:	-0.758744	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcuuuuccucuaaaccccccggcggagggga
            +++-++++--+++-----++++++++--++--+++
            +++-++++--+++|||||++++++++||++--+++
    REV:    cccgcgggggggg-----ggggggcu--uugaccu
	
	gggggcuuuuccucuaaaccccccggcggaggggauaauuccaguuucggggggggggggggcgccc
	(((.((((..(((.....((((((((..((..(((....)))..)))))))))))))..)))).)))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-C11-16NOV2007-091--.657.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.09	MeanVal:	-1.09814833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcuuuuccucuaaaccccccggcggagggga
            ++++--+++++++---++++++++--++--+++
            ++++-|+++++++-||++++++++||++--+++
    REV:    cccgc-gggggggg--ggggggcu--uugaccu
	
	gggcuuuuccucuaaaccccccggcggaggggauaauuccaguuucggggggggggggggcgccc
	((((..(((((((...((((((((..((..(((....)))..)))))))))).))))))).))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-D09-16NOV2007-073--.649.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	-0.733281500000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugauuc-gccgccgcgaguccccccgggggggcccuucu
            +++-+++|+++-++-++++-++++++------++++++++
            +++|+++-+++|++|++++-++++++||||||++++++++
    REV:    aac-agguugg-gg-guucugggggg------uggggggg
	
	auugauucgccgccgcgaguccccccgggggggcccuucuguuccgcacccccgggcuuuuaagggaaaacggugccgccuuuuuuccccuccgggggagagggggggggguuuuuucuuuaaaucacccggugguggagauuuuauuuuucuuguggggggguggggggucuuggggguuggacaaa
	.(((.((((((.((.((((.((((((......((((((((......((((.(((((..((((((((((((.....((.((((((((((((....)))))))))))).))...))))))))))))...))))).))))((((.......))))....)))))))))))))).))))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-F03-16NOV2007-021--.1001.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	1.015157	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgga-uuuucuuuuaa----aagggggggagaagagcacgugggggguuuuauaaaaaaacc-cuguuuguuucccccccagaaaaucuuccugugg
            +++-|++++++++++-||||+++++++++----++++-++-++++++++++---------++|++++---+++++++++++---------++++-++
            +++--++++++++++-----+++++++++-|||++++-++-++++++++++---||||||++-++++|||+++++++++++|||||||||++++|++
    REV:    gccggaagagagggugccccuucccccccc---cucgcgccccccccgagacaa------ggaggcg---gaagggggggu---------gggc-cc
	
	ugcauccuuccccuucccccccgggggaaaaaaaaaaaaaaaaucggauuuucuuuuaaaagggggggagaagagcacgugggggguuuuauaaaaaaacccuguuuguuucccccccagaaaaucuuccuguggugcgauccucccgggugggggggaaggcggaggaacagagccccccccgcgcucccccccccuuccccgugggagagaaggccgggggaaacuuuccucuuuuguggggcaa
	.......((((((.(((((....)))))................(((.((((((((((.(((((((((....((((.((.((((((((((.........((((((...(((((((((((.........((((.((.........))))))))))))))))))))).))...)))))))))).)).)))).))))))))).....))))))))))..))))))))).....((((......))))...

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-F03-16NOV2007-021--.1001.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	1.015157	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgga-uuuucuuuuaa----aagggggggagaagagcacgugggggguuuuauaaaaaaacc-cuguuuguuucccccccagaaaaucuuccugugg
            +++-|++++++++++-||||+++++++++----++++-++-++++++++++---------++|++++---+++++++++++---------++++-++
            +++--++++++++++-----+++++++++-|||++++-++-++++++++++---||||||++-++++|||+++++++++++|||||||||++++|++
    REV:    gccggaagagagggugccccuucccccccc---cucgcgccccccccgagacaa------ggaggcg---gaagggggggu---------gggc-cc
	
	ugcauccuuccccuucccccccgggggaaaaaaaaaaaaaaaaucggauuuucuuuuaaaagggggggagaagagcacgugggggguuuuauaaaaaaacccuguuuguuucccccccagaaaaucuuccuguggugcgauccucccgggugggggggaaggcggaggaacagagccccccccgcgcucccccccccuuccccgugggagagaaggccgggggaaacuuuccucuuuuguggggcaa
	(((....((((((.(((((....)))))................(((.((((((((((.(((((((((....((((.((.((((((((((.........((((((...(((((((((((.........((((.((.........))))))))))))))))))))).))...)))))))))).)).)))).))))))))).....))))))))))..))))))))).....((........)).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-F03-16NOV2007-021--.1007.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	1.015157	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgga-uuuucuuuuaa----aagggggggagaagagcacgugggggguuuuauaaaaaaacc-cuguuuguuucccccccagaaaaucuuccugugg
            +++-|++++++++++-||||+++++++++----++++-++-++++++++++---------++|++++---+++++++++++---------++++-++
            +++--++++++++++-----+++++++++-|||++++-++-++++++++++---||||||++-++++|||+++++++++++|||||||||++++|++
    REV:    gccggaagagagggugccccuucccccccc---cucgcgccccccccgagacaa------ggaggcg---gaagggggggu---------gggc-cc
	
	cuuccccuucccccccgggggaaaaaaaaaaaaaaaaucggauuuucuuuuaaaagggggggagaagagcacgugggggguuuuauaaaaaaacccuguuuguuucccccccagaaaaucuuccuguggugcgauccucccgggugggggggaaggcggaggaacagagccccccccgcgcucccccccccuuccccgugggagagaaggccgggggaaacuuuccucuuuuguggggc
	.((((((.(((((....)))))................(((.((((((((((.(((((((((....((((.((.((((((((((.........((((((...(((((((((((.........((((.((.........))))))))))))))))))))).))...)))))))))).)).)))).))))))))).....))))))))))..))))))))).....((((......)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-F03-16NOV2007-021--.1015.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.043896	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauuuucuuuuaaaagggggggagaagagcacgugggggguuuu
            +++++++++-------++++++++++-++++------++++++++
            +++++++++|||||||++++++++++-++++||||||++++++++
    REV:    ucuaaaaga-------cccccccuuuguuug------ucccaaaa
	
	ucccccccgggggaaaaaaaaaaaaaaaaucggauuuucuuuuaaaagggggggagaagagcacgugggggguuuuauaaaaaaacccuguuuguuucccccccagaaaaucuuccuguggugcgauccucccgggugggggggaaggcggaggaacagagccccccccgcgcucccccccccuuccccgugggagagaaggccgggggaaacuuuccucuuuuguggggc
	.((((...((((((((...............(((((((((.......((((((((((.((((......((((((((.....)))))))))))).)))))))))))))))))))((((.((((....((((((((((.(((((((.((((((.((..........)).)))).)).)))))))...)))...))))).))..)))).))))...)))))))).....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-F03-16NOV2007-021--.1022.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.043896	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauuuucuuuuaaaagggggggagaagagcacgugggggguuuu
            +++++++++-------++++++++++-++++------++++++++
            +++++++++|||||||++++++++++-++++||||||++++++++
    REV:    ucuaaaaga-------cccccccuuuguuug------ucccaaaa
	
	cgggggaaaaaaaaaaaaaaaaucggauuuucuuuuaaaagggggggagaagagcacgugggggguuuuauaaaaaaacccuguuuguuucccccccagaaaaucuuccuguggugcgauccucccgggugggggggaaggcggaggaacagagccccccccgcgcucccccccccuuccccgugggagagaaggccgggggaaacuuuccucuuuuguggggcaaaccc
	.((((((((...............(((((((((.......((((((((((.((((......((((((((.....)))))))))))).)))))))))))))))))))((((.((((....((((((((((.(((((((.((((((.((..........)).)))).)).)))))))...)))...))))).))..)))).))))...)))))))).....(((.....)))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-F03-16NOV2007-021--.1045.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.986776	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagggggggagaagagcacgugggggguuuuauaaaaaaacc-cuguuuguuucccccccagaaaaucuuccugugg
            +++++++++----++++-++-++++++++++---------++|++++---+++++++++++---------++++-++
            +++++++++-|||++++-++-++++++++++---||||||++-++++|||+++++++++++|||||||||++++|++
    REV:    uucccccccc---cucgcgccccccccgagacaa------ggaggcg---gaagggggggu---------gggc-cc
	
	cggauuuucuuuuaaaagggggggagaagagcacgugggggguuuuauaaaaaaacccuguuuguuucccccccagaaaaucuuccuguggugcgauccucccgggugggggggaaggcggaggaacagagccccccccgcgcucccccccccuuccccgugggagagaaggccgggggaaacuuuccucuuuuguggggcaaacc
	.((............(((((((((....((((.((.((((((((((.........((((((...(((((((((((.........((((.((.........))))))))))))))))))))).))...)))))))))).)).)))).)))))))))(((((..((((((......((((....)))).))))))..)))))....))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-F03-16NOV2007-021--.1045.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.043896	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauuuucuuuuaaaagggggggagaagagcacgugggggguuuu
            +++++++++-------++++++++++-++++------++++++++
            +++++++++|||||||++++++++++-++++||||||++++++++
    REV:    ucuaaaaga-------cccccccuuuguuug------ucccaaaa
	
	cggauuuucuuuuaaaagggggggagaagagcacgugggggguuuuauaaaaaaacccuguuuguuucccccccagaaaaucuuccuguggugcgauccucccgggugggggggaaggcggaggaacagagccccccccgcgcucccccccccuuccccgugggagagaaggccgggggaaacuuuccucuuuuguggggcaaacc
	.(((((((((.......((((((((((.((((......((((((((.....)))))))))))).)))))))))))))))))))((((.((((....((((((((((.(((((((.((((((.((..........)).)))).)).)))))))...)))...))))).))..)))).))))......((((......))))......

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-F03-16NOV2007-021--.1045.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.043896	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauuuucuuuuaaaagggggggagaagagcacgugggggguuuu
            +++++++++-------++++++++++-++++------++++++++
            +++++++++|||||||++++++++++-++++||||||++++++++
    REV:    ucuaaaaga-------cccccccuuuguuug------ucccaaaa
	
	cggauuuucuuuuaaaagggggggagaagagcacgugggggguuuuauaaaaaaacccuguuuguuucccccccagaaaaucuuccuguggugcgauccucccgggugggggggaaggcggaggaacagagccccccccgcgcucccccccccuuccccgugggagagaaggccgggggaaacuuuccucuuuuguggggcaaacc
	.(((((((((.......((((((((((.((((......((((((((.....)))))))))))).)))))))))))))))))))((((.((((....((((((((((.(((((((.((((((.((..........)).)))).)).)))))))...)))...))))).))..)))).))))...(((((((......)))).)))..

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-F03-16NOV2007-021--.1059.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.986776	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagggggggagaagagcacgugggggguuuuauaaaaaaacc-cuguuuguuucccccccagaaaaucuuccugugg
            +++++++++----++++-++-++++++++++---------++|++++---+++++++++++---------++++-++
            +++++++++-|||++++-++-++++++++++---||||||++-++++|||+++++++++++|||||||||++++|++
    REV:    uucccccccc---cucgcgccccccccgagacaa------ggaggcg---gaagggggggu---------gggc-cc
	
	aaagggggggagaagagcacgugggggguuuuauaaaaaaacccuguuuguuucccccccagaaaaucuuccuguggugcgauccucccgggugggggggaaggcggaggaacagagccccccccgcgcucccccccccuuccccgugggagagaaggccgggggaaacuuuccucuuuuguggggc
	.(((((((((....((((.((.((((((((((.........((((((...(((((((((((.........((((.((.........))))))))))))))))))))).))...)))))))))).)).)))).)))))))))(((((..((((((......((((....)))).))))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-F03-16NOV2007-021--.960.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-0.272964000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccgggguuguuugccgguuugcauccuuccccuuccccccc-----ggggga
            ++-+++++---------+++++---++++++-+++++++++++|||||++++++
            ++-+++++--|||||||+++++---++++++-+++++++++++-----++++++
    REV:    cgcgcccccc-------ccgagacaaggaggcggaagggggggugggcccuccu
	
	acccagaaaccggggaaaaggcccgggguuguuugccgguuugcauccuuccccuucccccccgggggaaaaaaaaaaaaaaaaucggauuuucuuuuaaaagggggggagaagagcacgugggggguuuuauaaaaaaacccuguuuguuucccccccagaaaaucuuccuguggugcgauccucccgggugggggggaaggcggaggaacagagccccccccgcgcucccccccccuuccccgugggagagaaggccgggggaaacuuuccucuuuugugggg
	.((((.(((..(((((((..((.(((((.........(((((...((((((.(((((((((((((((((.................(((((((((.......((((((((((.((((......((((((((.....)))))))))))).))))))))))))))))))).((...)).....)))))).....))))))))))).))))))...)))))..))))).))((((((..(((((((....))...)))))..))))))...))))))).))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-F03-16NOV2007-021--.964.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	1.015157	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgga-uuuucuuuuaa----aagggggggagaagagcacgugggggguuuuauaaaaaaacc-cuguuuguuucccccccagaaaaucuuccugugg
            +++-|++++++++++-||||+++++++++----++++-++-++++++++++---------++|++++---+++++++++++---------++++-++
            +++--++++++++++-----+++++++++-|||++++-++-++++++++++---||||||++-++++|||+++++++++++|||||||||++++|++
    REV:    gccggaagagagggugccccuucccccccc---cucgcgccccccccgagacaa------ggaggcg---gaagggggggu---------gggc-cc
	
	agaaaccggggaaaaggcccgggguuguuugccgguuugcauccuuccccuucccccccgggggaaaaaaaaaaaaaaaaucggauuuucuuuuaaaagggggggagaagagcacgugggggguuuuauaaaaaaacccuguuuguuucccccccagaaaaucuuccuguggugcgauccucccgggugggggggaaggcggaggaacagagccccccccgcgcucccccccccuuccccgugggagagaaggccgggggaaacuuuccucuuuuguggggcaaacc
	.((..(((((.......)))))..)).......(((((((....((((((.(((((....)))))................(((.((((((((((.(((((((((....((((.((.((((((((((.........((((((...(((((((((((.........((((.((.........))))))))))))))))))))).))...)))))))))).)).)))).))))))))).....))))))))))..))))))))).....((........)).)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-F03-16NOV2007-021--.979.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.043896	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauuuucuuuuaaaagggggggagaagagcacgugggggguuuu
            +++++++++-------++++++++++-++++------++++++++
            +++++++++|||||||++++++++++-++++||||||++++++++
    REV:    ucuaaaaga-------cccccccuuuguuug------ucccaaaa
	
	ggcccgggguuguuugccgguuugcauccuuccccuucccccccgggggaaaaaaaaaaaaaaaaucggauuuucuuuuaaaagggggggagaagagcacgugggggguuuuauaaaaaaacccuguuuguuucccccccagaaaaucuuccuguggugcgauccucccgggugggggggaaggcggaggaacagagccccccccgcgcucccccccccuuccccgugggagagaaggccgggggaaacuuuccucuuuuguggggc
	.((((((((.........((.(((((((.......((((((....))))))................(((((((((.......((((((((((.((((......((((((((.....)))))))))))).)))))))))))))))))))......))))))).))))))))))((((((((..((((.((..........)).))))..))))))))....(((((..((((((......((((....)))).))))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-F03-16NOV2007-021--.983.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.043896	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauuuucuuuuaaaagggggggagaagagcacgugggggguuuu
            +++++++++-------++++++++++-++++------++++++++
            +++++++++|||||||++++++++++-++++||||||++++++++
    REV:    ucuaaaaga-------cccccccuuuguuug------ucccaaaa
	

>LUSHE1NG-RP-256-F03-16NOV2007-021--.983.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.0602373333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggu--uguuug-ccgguuugcauccuuccccuucccccccggg-gga
            +++++||+++++-|+++--------++++++++--+++-++++++|+++
            +++++--+++++--+++||||||||++++++++||+++-++++++-+++
    REV:    ccccgagacaaggaggc--------ggaagggg--gggugggcccuccu
	
	cgggguuguuugccgguuugcauccuuccccuucccccccgggggaaaaaaaaaaaaaaaaucggauuuucuuuuaaaagggggggagaagagcacgugggggguuuuauaaaaaaacccuguuuguuucccccccagaaaaucuuccuguggugcgauccucccgggugggggggaaggcggaggaacagagccccccccgcgcucccccccccuuccccgugggagagaaggccgggggaaacuuuccucuuuuguggggc
	.((((((((((.(((........((((((((..(((.(((((((((.................(((((((((.......((((((((((.((((......((((((((.....)))))))))))).))))))))))))))))))).((...)).....))).)))))).))))))))))))))..)))))..)))))(((((((.((((((..(((((((....))...)))))..)))))).............))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-F03-16NOV2007-021--.983.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.043896	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauuuucuuuuaaaagggggggagaagagcacgugggggguuuu
            +++++++++-------++++++++++-++++------++++++++
            +++++++++|||||||++++++++++-++++||||||++++++++
    REV:    ucuaaaaga-------cccccccuuuguuug------ucccaaaa
	
	cgggguuguuugccgguuugcauccuuccccuucccccccgggggaaaaaaaaaaaaaaaaucggauuuucuuuuaaaagggggggagaagagcacgugggggguuuuauaaaaaaacccuguuuguuucccccccagaaaaucuuccuguggugcgauccucccgggugggggggaaggcggaggaacagagccccccccgcgcucccccccccuuccccgugggagagaaggccgggggaaacuuuccucuuuuguggggc
	.((((((...(((......)))((((((.(((((((((((((((((.................(((((((((.......((((((((((.((((......((((((((.....)))))))))))).))))))))))))))))))).((...)).....)))))).....))))))))))).))))))....))))))(((((((.((((((..(((((((....))...)))))..)))))).............))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-F03-16NOV2007-021--.990.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.043896	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauuuucuuuuaaaagggggggagaagagcacgugggggguuuu
            +++++++++-------++++++++++-++++------++++++++
            +++++++++|||||||++++++++++-++++||||||++++++++
    REV:    ucuaaaaga-------cccccccuuuguuug------ucccaaaa
	
	guuugccgguuugcauccuuccccuucccccccgggggaaaaaaaaaaaaaaaaucggauuuucuuuuaaaagggggggagaagagcacgugggggguuuuauaaaaaaacccuguuuguuucccccccagaaaaucuuccuguggugcgauccucccgggugggggggaaggcggaggaacagagccccccccgcgcucccccccccuuccccgugggagagaaggccgggggaaacuuuccucuuuuguggggcaaacc
	((((((.(((((...((((((.(((((((((((((((((.................(((((((((.......((((((((((.((((......((((((((.....)))))))))))).))))))))))))))))))).((...)).....)))))).....))))))))))).))))))...)))))...((((((.((((((..(((((((....))...)))))..)))))).............)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-F03-16NOV2007-021--.996.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	1.015157	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgga-uuuucuuuuaa----aagggggggagaagagcacgugggggguuuuauaaaaaaacc-cuguuuguuucccccccagaaaaucuuccugugg
            +++-|++++++++++-||||+++++++++----++++-++-++++++++++---------++|++++---+++++++++++---------++++-++
            +++--++++++++++-----+++++++++-|||++++-++-++++++++++---||||||++-++++|||+++++++++++|||||||||++++|++
    REV:    gccggaagagagggugccccuucccccccc---cucgcgccccccccgagacaa------ggaggcg---gaagggggggu---------gggc-cc
	
	cgguuugcauccuuccccuucccccccgggggaaaaaaaaaaaaaaaaucggauuuucuuuuaaaagggggggagaagagcacgugggggguuuuauaaaaaaacccuguuuguuucccccccagaaaaucuuccuguggugcgauccucccgggugggggggaaggcggaggaacagagccccccccgcgcucccccccccuuccccgugggagagaaggccgggggaaacuuuccucuuuuguggggcaaacc
	.(((((((....((((((.(((((....)))))................(((.((((((((((.(((((((((....((((.((.((((((((((.........((((((...(((((((((((.........((((.((.........))))))))))))))))))))).))...)))))))))).)).)))).))))))))).....))))))))))..))))))))).....((........)).)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-G04-16NOV2007-020--.496.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.358592499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccccg---------aagggggggggccuucu-cucaaacacccccccugugg
            +++++++|||||||||+++++++++++------|++++-+++++++-+++++++
            +++++++---------+++++++++++-------++++-+++++++-+++++++
    REV:    aaggggccuuucuucuuucucccccccacaacgcggguguguggggcgggcacc
	
	cgcuuguguugauguaucgccggcgaucacagcucagcuaagcacuucacacuaucagaagcauuccccgaagggggggggccuucucucaaacacccccccuguggagauuccucaauugucggggggaggugggucucccgcccacgggcggggugugugggcgcaacacccccccucuuucuucuuuccggggaaaaauuuuucguuuuuugggucccccacgccccggggaaaaagaaaaca
	.(((((.((((((((((((....)))).)))..)))))))))).((((.........))))..((((((((((((((((((......((((.(((((((.(((((((...((((((........)))))).(((((...)))))))))))).))))))).)))).......))))))))))).........))))))).........(((((((...(((((........)))))...))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-G04-16NOV2007-020--.526.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.358592499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccccg---------aagggggggggccuucu-cucaaacacccccccugugg
            +++++++|||||||||+++++++++++------|++++-+++++++-+++++++
            +++++++---------+++++++++++-------++++-+++++++-+++++++
    REV:    aaggggccuuucuucuuucucccccccacaacgcggguguguggggcgggcacc
	
	agcucagcuaagcacuucacacuaucagaagcauuccccgaagggggggggccuucucucaaacacccccccuguggagauuccucaauugucggggggaggugggucucccgcccacgggcggggugugugggcgcaacacccccccucuuucuucuuuccggggaaaaauuuuucguuuuuugggucccccacgccccggggaaaaagaaaacacauuuuuuuccuccccuugggguaaagaagaggauau
	.(((......))).........((((.......((((((((((((((((((......((((.(((((((.(((((((...((((((........)))))).(((((...)))))))))))).))))))).)))).......))))))))))).........)))))))....(((((......((((...)))).((((((((((..(((((((....)))))))..)))))..)))))...))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-G04-16NOV2007-020--.539.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.358592499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccccg---------aagggggggggccuucu-cucaaacacccccccugugg
            +++++++|||||||||+++++++++++------|++++-+++++++-+++++++
            +++++++---------+++++++++++-------++++-+++++++-+++++++
    REV:    aaggggccuuucuucuuucucccccccacaacgcggguguguggggcgggcacc
	
	acuucacacuaucagaagcauuccccgaagggggggggccuucucucaaacacccccccuguggagauuccucaauugucggggggaggugggucucccgcccacgggcggggugugugggcgcaacacccccccucuuucuucuuuccggggaaaaauuuuucguuuuuugggucccccacgccccggggaaaaagaaaaca
	.((((.........))))..((((((((((((((((((......((((.(((((((.(((((((...((((((........)))))).(((((...)))))))))))).))))))).)))).......))))))))))).........))))))).........(((((((...(((((........)))))...))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-G04-16NOV2007-020--.547.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.358592499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccccg---------aagggggggggccuucu-cucaaacacccccccugugg
            +++++++|||||||||+++++++++++------|++++-+++++++-+++++++
            +++++++---------+++++++++++-------++++-+++++++-+++++++
    REV:    aaggggccuuucuucuuucucccccccacaacgcggguguguggggcgggcacc
	
	cuaucagaagcauuccccgaagggggggggccuucucucaaacacccccccuguggagauuccucaauugucggggggaggugggucucccgcccacgggcggggugugugggcgcaacacccccccucuuucuucuuuccggggaaaaauuuuucguuuuuugggucccccacgccccggggaaaaagaaaacacauuuuuuuccuccccuugggguaaagaagaggauau
	.((((.......((((((((((((((((((......((((.(((((((.(((((((...((((((........)))))).(((((...)))))))))))).))))))).)))).......))))))))))).........)))))))....(((((......((((...)))).((((((((((..(((((((....)))))))..)))))..)))))...))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-G04-16NOV2007-020--.558.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.358592499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccccg---------aagggggggggccuucu-cucaaacacccccccugugg
            +++++++|||||||||+++++++++++------|++++-+++++++-+++++++
            +++++++---------+++++++++++-------++++-+++++++-+++++++
    REV:    aaggggccuuucuucuuucucccccccacaacgcggguguguggggcgggcacc
	
	auuccccgaagggggggggccuucucucaaacacccccccuguggagauuccucaauugucggggggaggugggucucccgcccacgggcggggugugugggcgcaacacccccccucuuucuucuuuccggggaaaaauuuuucguuuuuugggucccccacgccccggggaaaaagaaaacacauuuuuuuccuccccuugggguaaagaagagg
	.((((((((((((((((((......((((.(((((((.(((((((...((((((........)))))).(((((...)))))))))))).))))))).)))).......))))))))))).........)))))))...((((((......((((...)))).((((((((((..(((((((....)))))))..)))))..)))))...)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-G04-16NOV2007-020--.565.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.38	MeanVal:	1.06764	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagggggggggccuucu-cucaaacacccccccugugg
            +++++++++++------|++++-+++++++-+++++++
            +++++++++++-------++++-+++++++-+++++++
    REV:    uucucccccccacaacgcggguguguggggcgggcacc
	
	gaagggggggggccuucucucaaacacccccccuguggagauuccucaauugucggggggaggugggucucccgcccacgggcggggugugugggcgcaacacccccccucuuucuucuuuccggggaaaaauuuuucguuuuuugggucccccacgccccggggaaaaagaaaacacauuuuuuuccuccccuugggguaaagaagaggau
	.(((((((((((......((((.(((((((.(((((((...((((((........)))))).(((((...)))))))))))).))))))).)))).......)))))))))))((((((((..(((((.(((..........)))...)))))...((((((((((..(((((((....)))))))..)))))..)))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-H06-16NOV2007-034--.713.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	2.11099	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgggaauuaaaaaaaaacaggggguuuuccccccggg
            +++++---------+++++++++++----+++++++++
            +++++---||||||+++++++++++--||+++++++++
    REV:    ggcccagc------uuuuguuccccuc--ggggggccc
	
	cccccccccucaguucaaggggggggaaacccccccgggaauuaaaaaaaaacaggggguuuuccccccgggagaaacccccccggggggcuccccuuguuuucgacccggc
	.(((((((((.......)))))))))........(((((.........(((((((((((....(((((((((.........)))))))))..)))))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-256-H06-16NOV2007-034--.746.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	2.11099	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgggaauuaaaaaaaaacaggggguuuuccccccggg
            +++++---------+++++++++++----+++++++++
            +++++---||||||+++++++++++--||+++++++++
    REV:    ggcccagc------uuuuguuccccuc--ggggggccc
	
	cccgggaauuaaaaaaaaacaggggguuuuccccccgggagaaacccccccggggggcuccccuuguuuucgacccggc
	.(((((.........(((((((((((....(((((((((.........)))))))))..)))))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-257-A02-16NOV2007-016--.763.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	6.48366133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgccgucaagaguuuug-gaguaccccccug---ggguugggcguuu
            ++-+++--+++++++++|+++++--+++++-|||+++--++++-+++
            ++-+++--+++++++++-+++++--+++++----+++||++++-+++
    REV:    gccgcgucucuuaaaacauuuaucuggggaaauaucc--cccgggag
	
	ucccauaguugcgguagaaggagacgugcaccaugggugcgcuccgagguuuugccuugacugcucucugucucucucgccgucaagaguuuuggaguaccccccugggguugggcguuugguugggggaggagggcccccuauaaaggggucuauuuacaaaauucucugcgccgucuuuuuuaccgccgaaggggggggaauacgguuuucccccaaaacccgggggaaaccccgg
	.(((......(((((((((.((((((((((((...)))))))..(((((.....)))))..........)))))...((.(((..((((((((((((((..(((((.(((..((((.(((...........))).)))))))....)))))..))))).)))))))))..))).))....)))))))))....)))(((((((.......))))))).....((((((....))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-257-A02-16NOV2007-016--.773.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	6.48366133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgccgucaagaguuuug-gaguaccccccug---ggguugggcguuu
            ++-+++--+++++++++|+++++--+++++-|||+++--++++-+++
            ++-+++--+++++++++-+++++--+++++----+++||++++-+++
    REV:    gccgcgucucuuaaaacauuuaucuggggaaauaucc--cccgggag
	
	gcgguagaaggagacgugcaccaugggugcgcuccgagguuuugccuugacugcucucugucucucucgccgucaagaguuuuggaguaccccccugggguugggcguuugguugggggaggagggcccccuauaaaggggucuauuuacaaaauucucugcgccgucuuuuuuaccgccgaaggggggggaauacgguuuucccccaaaacccgggggaaaccccgg
	(((((((((.((((((((((((...)))))))..(((((.....)))))..........)))))...((.(((..((((((((((((((..(((((.(((..((((.(((...........))).)))))))....)))))..))))).)))))))))..))).))....)))))))))....(((((..((......))..))))).....((((((....))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-257-B04-16NOV2007-030--.767.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.0683249999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccccguauccc------ggaaaaaagggcucccccuuuuuucccc
            ++++++++------||||||+++++++--+++++++++++++++++++
            ++++++++------------+++++++||+++++++++++++++++++
    REV:    gggggggcccccccacaacaccuuuuu--ucgggggggggaagagggg
	
	ccccccccguaucccggaaaaaagggcucccccuuuuuucccccucuggggagaagggggggggcuuuuuuccacaacacccccccggggggga
	.((((((((......(((((((..(((((((((((((((((((....))))))))))))))))))))))))))............)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-257-B07-16NOV2007-061--.747.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	0.00620199999999995	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaaagggccuccucccaccaaaaaaccgggagaa-uuuuucc-uucccc
            ++++++++++++++++++----------++++-----|+++++++|++++++
            ++++++++++++++++++||||||||||++++------+++++++-++++++
    REV:    ccccuuuuuugggggggg----------ggccaaacgaaagaaggaaagggg
	
	ggggaaagggccuccucccaccaaaaaaccgggagaauuuuuccuuccccgaaacgggaggagcgaaggccccuucuuucccaauuggaaacccgggggggggggggaaaggaagaaagcaaaccgggggggggguuuuuuccccggggguuguggaaacggggggccccccggggaccucggggaggggccccccgcccuugggggaaucagaaauuuaaaaacccaaaugggggggaaaaaccccccag
	((((((((((((((((((..........((((.....(((((((((((((.....((((((.((....)).)))))).((((..((((....))))..)))).)))))).)))))))......))))))))))))))))))))))..(((((...(((.((((((((((((((((...)))))))...)))))))))(((....))).........)))...)))))...(((((((......))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-257-B09-16NOV2007-077--.907.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	-1.98235555555556	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaggcgcguc--ccgcccacugaaccguc
            +++++++++++||++-+++++++-++++++
            +++++++++++--++|+++++++|++++++
    REV:    uuuccgcguggaagg-ggguggc-uggcgg
	
	gccaaauacgggaggaggcgcgucccgcccacugaaccgucgaucgggcggucggugggggaaggugcgccuuuaggggucgauuaaaaccucu
	.((......))..(((((((((((((.(((((((.((((((.....)))))))))))))))..))))))))))).(((((........))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-257-B09-16NOV2007-077--.919.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	-1.98235555555556	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaggcgcguc--ccgcccacugaaccguc
            +++++++++++||++-+++++++-++++++
            +++++++++++--++|+++++++|++++++
    REV:    uuuccgcguggaagg-ggguggc-uggcgg
	
	aggaggcgcgucccgcccacugaaccgucgaucgggcggucggugggggaaggugcgccuuuaggggucgauuaaaaccucu
	.(((((((((((((.(((((((.((((((.....)))))))))))))))..))))))))))).(((((........))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-257-C02-16NOV2007-012--.566.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0.0413274999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugugg--uuuuuccauuuuguggggggggguucguccca
            ++++--||+++++++----++-+++++++++------+++
            ++++----+++++++||||++|+++++++++--||||+++
    REV:    uacaaaaaaaaaagg----gc-cccccccccuu----ggu
	
	cgugugguuuuuccauuuuguggggggggguucgucccaccgggggggggggggggcaagaaccccccccuuuuccccccccccccguccccccuuuuauucgggaaaauuaucuuuuuugguuccccccccccgggaaaaaaaaaacauuuuuucuccuucggggu
	.((((..(((((((....((.(((((((((......(((..(((((((((((((((......))))))))....)))))))..((((..............))))..............)))..))))))))))))))))))....))))......(((....))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-257-F09-16NOV2007-069--.671.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.244106333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaggcccccaaaag---ggccg-----gg
            ++++++++++-+++++++---|||++++-|||||++
            ++++++++++-+++++++------++++------++
    REV:    ccuuuuuuuugggggguuguggggccggaaaaaacc
	
	agccgccauuuuugugcucuaagagaguauuuuuucuuuuuggauugcgagagaaaugggacgcgcaaagggggggaaacggguuuuccccaaaaaucggggaaaaacccggaaaaaaaaaggggagaaaaaggcccccaaaagggccgggaaccccaaaaaaggccgggguguugggggguuuuuuuuccaaggggccccccccccccccg
	.((((((((((((.(((((((((((((......))))))).)))..)))..))))))))..)).))...(((((((...((((((((((((.......)))))))).))))............((((((((((.(((((((...((((.((....))......))))......))))))).))))))))))..(((....))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-257-F09-16NOV2007-069--.675.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.244106333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaggcccccaaaag---ggccg-----gg
            ++++++++++-+++++++---|||++++-|||||++
            ++++++++++-+++++++------++++------++
    REV:    ccuuuuuuuugggggguuguggggccggaaaaaacc
	
	gccauuuuugugcucuaagagaguauuuuuucuuuuuggauugcgagagaaaugggacgcgcaaagggggggaaacggguuuuccccaaaaaucggggaaaaacccggaaaaaaaaaggggagaaaaaggcccccaaaagggccgggaaccccaaaaaaggccgggguguugggggguuuuuuuuccaaggggccccccccccccccg
	.((((((((.(((((((((((((......))))))).)))..)))..))))))))..........(((((((...((((((((((((.......)))))))).))))............((((((((((.(((((((...((((.((....))......))))......))))))).))))))))))..(((....))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-257-F09-16NOV2007-069--.680.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.244106333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaggcccccaaaag---ggccg-----gg
            ++++++++++-+++++++---|||++++-|||||++
            ++++++++++-+++++++------++++------++
    REV:    ccuuuuuuuugggggguuguggggccggaaaaaacc
	
	uuuugugcucuaagagaguauuuuuucuuuuuggauugcgagagaaaugggacgcgcaaagggggggaaacggguuuuccccaaaaaucggggaaaaacccggaaaaaaaaaggggagaaaaaggcccccaaaagggccgggaaccccaaaaaaggccgggguguugggggguuuuuuuuccaaggggccccccccccccccg
	.((((((((((.((((((....))))))(((((.....)))))......))).)))))))(((((((...((((((((((((.......)))))))).))))............((((((((((.(((((((...((((.((....))......))))......))))))).))))))))))..(((....))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-257-F09-16NOV2007-069--.686.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.244106333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaggcccccaaaag---ggccg-----gg
            ++++++++++-+++++++---|||++++-|||||++
            ++++++++++-+++++++------++++------++
    REV:    ccuuuuuuuugggggguuguggggccggaaaaaacc
	
	gcucuaagagaguauuuuuucuuuuuggauugcgagagaaaugggacgcgcaaagggggggaaacggguuuuccccaaaaaucggggaaaaacccggaaaaaaaaaggggagaaaaaggcccccaaaagggccgggaaccccaaaaaaggccgggguguugggggguuuuuuuuccaaggggccccccccccccccggagg
	.(((.(((((((......)))))))....(((((..............))))).(((((((...((((((((((((.......)))))))).))))............((((((((((.(((((((...((((.((....))......))))......))))))).))))))))))..(((....))).))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-257-F09-16NOV2007-069--.694.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.244106333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaggcccccaaaag---ggccg-----gg
            ++++++++++-+++++++---|||++++-|||||++
            ++++++++++-+++++++------++++------++
    REV:    ccuuuuuuuugggggguuguggggccggaaaaaacc
	
	agaguauuuuuucuuuuuggauugcgagagaaaugggacgcgcaaagggggggaaacggguuuuccccaaaaaucggggaaaaacccggaaaaaaaaaggggagaaaaaggcccccaaaagggccgggaaccccaaaaaaggccgggguguugggggguuuuuuuuccaaggggccccccccccccccg
	...((....((((((((........))))))))....)).......(((((((...((((((((((((.......)))))))).))))............((((((((((.(((((((...((((.((....))......))))......))))))).))))))))))..(((....))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-257-F09-16NOV2007-069--.696.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.244106333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaggcccccaaaag---ggccg-----gg
            ++++++++++-+++++++---|||++++-|||||++
            ++++++++++-+++++++------++++------++
    REV:    ccuuuuuuuugggggguuguggggccggaaaaaacc
	
	aguauuuuuucuuuuuggauugcgagagaaaugggacgcgcaaagggggggaaacggguuuuccccaaaaaucggggaaaaacccggaaaaaaaaaggggagaaaaaggcccccaaaagggccgggaaccccaaaaaaggccgggguguugggggguuuuuuuuccaaggggccccccccccccccg
	.((....((((((((........))))))))....)).......(((((((...((((((((((((.......)))))))).))))............((((((((((.(((((((...((((.((....))......))))......))))))).))))))))))..(((....))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-257-F09-16NOV2007-069--.703.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.244106333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaggcccccaaaag---ggccg-----gg
            ++++++++++-+++++++---|||++++-|||||++
            ++++++++++-+++++++------++++------++
    REV:    ccuuuuuuuugggggguuguggggccggaaaaaacc
	
	uuucuuuuuggauugcgagagaaaugggacgcgcaaagggggggaaacggguuuuccccaaaaaucggggaaaaacccggaaaaaaaaaggggagaaaaaggcccccaaaagggccgggaaccccaaaaaaggccgggguguugggggguuuuuuuuccaaggggccccccccccccccggagg
	((((((((........)))))))).............(((((((...((((((((((((.......)))))))).))))............((((((((((.(((((((...((((.((....))......))))......))))))).))))))))))..(((....))).))))))).....

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-257-F09-16NOV2007-069--.714.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.244106333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaggcccccaaaag---ggccg-----gg
            ++++++++++-+++++++---|||++++-|||||++
            ++++++++++-+++++++------++++------++
    REV:    ccuuuuuuuugggggguuguggggccggaaaaaacc
	
	auugcgagagaaaugggacgcgcaaagggggggaaacggguuuuccccaaaaaucggggaaaaacccggaaaaaaaaaggggagaaaaaggcccccaaaagggccgggaaccccaaaaaaggccgggguguugggggguuuuuuuuccaaggggccccccccccccccg
	.(((((..............))))).(((((((...((((((((((((.......)))))))).))))............((((((((((.(((((((...((((.((....))......))))......))))))).))))))))))..(((....))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-257-F09-16NOV2007-069--.739.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.244106333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaaaaaggcccccaaaag---ggccg-----gg
            ++++++++++-+++++++---|||++++-|||||++
            ++++++++++-+++++++------++++------++
    REV:    ccuuuuuuuugggggguuguggggccggaaaaaacc
	
	agggggggaaacggguuuuccccaaaaaucggggaaaaacccggaaaaaaaaaggggagaaaaaggcccccaaaagggccgggaaccccaaaaaaggccgggguguugggggguuuuuuuuccaaggggccccccccccccccg
	.(((((((...((((((((((((.......)))))))).))))............((((((((((.(((((((...((((.((....))......))))......))))))).))))))))))..(((....))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.854.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	-1.53874	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgggugggggggguauaggccccaaaagggag
            ++++++++++++-++---+++++------++++
            ++++++++++++-++-||+++++||||||++++
    REV:    ggcccauuuuuugcgg--ccggg------ccuc
	
	uucgggugggggggguauaggccccaaaagggaggcgaauuuaaaaacuccgggccggcguuuuuuacccgguaagggggggaaaacgguuuuccccaaaauccgggggaaaacccggaaaaaaaauuuggaaaaaaaagcccccca
	.((((((((((((.((...(((((......((((.............))))))))).)).))))))))))))...((((((......((((((((((........))))))))))...........(((....)))....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-257-G06-16NOV2007-036--.863.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-0.330815333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccggg--------ccggcguuuuuuacccgguaagggggggaaa
            ++++++||||||||++++-+++++++-+++++-----++++++++
            ++++++--------++++|+++++++|+++++-----++++++++
    REV:    agguuuaaaaaaaaggcc-caaaagg-gggccuaaaaccccuuuu
	
	gggggguauaggccccaaaagggaggcgaauuuaaaaacuccgggccggcguuuuuuacccgguaagggggggaaaacgguuuuccccaaaauccgggggaaaacccggaaaaaaaauuuggaaaaaaaagcccccca
	(((((((....(((((.....)).)))............((((((((((.(((((((.(((((.....((((((((....)))))))).....))))))))))))))))........)))))).......))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-A04-16NOV2007-032--.934.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.23	MeanVal:	1.770117	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggagauaaa--gccccuuuaagggggguu
            +++++++++-++-||+++++---+++----+++
            +++++++++-++---+++++--|+++----+++
    REV:    cccccuuuuuuuggccggggcu-uucaaaacaa
	
	ggggggagauaaagccccuuuaagggggguuauuuaacaaaacuuucggggccgguuuuuuuccccc
	(((((((((.((.(((((...(((....(((....)))....)))..)))))...)).)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.584.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	5.66306	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccc-------------gccc-gcuuuaaccggaaaacuu--ugcccccccuuuuucccc
            +++++|||||||||||||++++|++-----++++++-----||++++++++++++++++++
            +++++-------------++++-++-----++++++-------++++++++++++++++++
    REV:    ggggguuuuuauucuuuuugggauguccccggccuuccuuuucgcgggggggggagagggg
	
	agacuaagaacgaauaccgggguucccccccggagaaccccccccgggggccccucccuuguccaacccccgcccgcuuuaaccggaaaacuuugcccccccuuuuuccccuuuggggagagggggggggcgcuuuuccuuccggccccuguaggguuuuucuuauuuuuggggg
	.(((.(((........((((((.....))))))....(((((...))))).......))))))...(((((((((((.....((((((.....((((((((((((((((((...)))))))))))))))))).......)))))).....)).)))).............)))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.614.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	5.66306	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccc-------------gccc-gcuuuaaccggaaaacuu--ugcccccccuuuuucccc
            +++++|||||||||||||++++|++-----++++++-----||++++++++++++++++++
            +++++-------------++++-++-----++++++-------++++++++++++++++++
    REV:    ggggguuuuuauucuuuuugggauguccccggccuuccuuuucgcgggggggggagagggg
	
	cggagaaccccccccgggggccccucccuuguccaacccccgcccgcuuuaaccggaaaacuuugcccccccuuuuuccccuuuggggagagggggggggcgcuuuuccuuccggccccuguaggguuuuucuuauuuuuggggg
	.((((...((((....))))...)))).........(((((((((((.....((((((.....((((((((((((((((((...)))))))))))))))))).......)))))).....)).)))).............)))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-A11-16NOV2007-095--.649.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	5.66306	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccc-------------gccc-gcuuuaaccggaaaacuu--ugcccccccuuuuucccc
            +++++|||||||||||||++++|++-----++++++-----||++++++++++++++++++
            +++++-------------++++-++-----++++++-------++++++++++++++++++
    REV:    ggggguuuuuauucuuuuugggauguccccggccuuccuuuucgcgggggggggagagggg
	
	acccccgcccgcuuuaaccggaaaacuuugcccccccuuuuuccccuuuggggagagggggggggcgcuuuuccuuccggccccuguaggguuuuucuuauuuuuggggg
	.(((((((((((.....((((((.....((((((((((((((((((...)))))))))))))))))).......)))))).....)).)))).............)))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-D01-16NOV2007-009--.1000.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.101903666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaau----ggccccgggaaaauuuggggagggcaaa-guuucc
            ++++++||||++++++++++++++---------++++-|++--++
            ++++++----++++++++++++++|||||||||++++--++--++
    REV:    cuuuuauaccccgggguucuuuug---------uguuggcggggg
	
	guccccggggggccccccccccauuuggcccgaggggggggguuugaaaauggccccgggaaaauuuggggagggcaaaguuuccaaaaacaaaaaaaaaaacggccuuuuucccugaggcaccuuuuuuuuguggggguguuuguuaacccccgggggcgguuguguuuucuuggggccccauauuuucu
	(((((...)))))(((((((((...........)))))))))...((((((((((((((((((((.........((((.((..((....((((((((((.....(((((.......)))))...))))))))))((((((........))))))))..))..))))))))))))))))))....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-D01-16NOV2007-009--.1008.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.101903666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaau----ggccccgggaaaauuuggggagggcaaa-guuucc
            ++++++||||++++++++++++++---------++++-|++--++
            ++++++----++++++++++++++|||||||||++++--++--++
    REV:    cuuuuauaccccgggguucuuuug---------uguuggcggggg
	
	ggggccccccccccauuuggcccgaggggggggguuugaaaauggccccgggaaaauuuggggagggcaaaguuuccaaaaacaaaaaaaaaaacggccuuuuucccugaggcaccuuuuuuuuguggggguguuuguuaacccccgggggcgguuguguuuucuuggggccccauauuuucu
	.((((((((((((............))))))))))))((((((((((((((((((((.........((((.((..((....((((((((((.....(((((.......)))))...))))))))))((((((........))))))))..))..))))))))))))))))))....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.654.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-0.733560666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucuuccucucccuccaaaaauacccccugc
            ++++++++++++++++++----+++++++++
            ++++++++++++++++++||||+++++++++
    REV:    gggggggggggggggguu----uggggggug
	
	uccggggaauuugcccgggcccccuuaggggggccucuuccucucccuccaaaaauacccccugcgcugugggggguuugggggggggggggggga
	.(((((.......)))))((((((....))))))((((((((((((((((((....(((((((((...))))))))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.654.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-0.835758000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucuuccucucccuccaaaaauacccccugc
            +++--+++++++++++++----+++++++++
            +++--+++++++++++++||||+++++++++
    REV:    gggggggggggggggguu----uggggggug
	
	uccggggaauuugcccgggcccccuuaggggggccucuuccucucccuccaaaaauacccccugcgcugugggggguuugggggggggggggggga
	.(((((.......)))))((((((....))))))(((..(((((((((((((....(((((((((...))))))))))))))))))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.687.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-0.733560666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucuuccucucccuccaaaaauacccccugc
            ++++++++++++++++++----+++++++++
            ++++++++++++++++++||||+++++++++
    REV:    gggggggggggggggguu----uggggggug
	
	ccucuuccucucccuccaaaaauacccccugcgcugugggggguuugggggggggggggggga
	.((((((((((((((((((....(((((((((...))))))))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.687.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-0.835758000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucuuccucucccuccaaaaauacccccugc
            +++--+++++++++++++----+++++++++
            +++--+++++++++++++||||+++++++++
    REV:    gggggggggggggggguu----uggggggug
	
	ccucuuccucucccuccaaaaauacccccugcgcugugggggguuugggggggggggggggga
	.(((..(((((((((((((....(((((((((...))))))))))))))))))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-D07-16NOV2007-057--.920.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	-0.895366500000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaaaaguaug-ggggcc--gcuucucccuucaugaauuccu
            ++++-------|++++++||++++++++++---+++---+++
            ++++--------++++++--++++++++++---+++---+++
    REV:    aguugggggaaaucccggaaugagggggggugggcugcuggg
	
	aucaaaaguaugggggccgcuucucccuucaugaauuccuuggcccgggucgucgggugggggggaguaaggcccuaaaggggguugaauuaaaaaacaucgggccgucguuuuuuccccgcaagggggggaaaaaugguuuuucccccaaaaaaggggggaaaaacccggaaaaaaaauaaugugaaaaaaaaggccccaccaaaagagggggagaacaacaaaaaaaaggcgcguguugguuggg
	.((((.......((((((((((((((((...(((...(((......)))...)))...))))))))))..))))))........)))).((((..((((.((.(((....((((..((((....))))..))))...((((((((((((.......)))))))))))).............................(((.((......)))))................))).))))))..)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-D09-16NOV2007-073--.695.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	5.6602065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc----------aaaaaaaggccccccaaaaaaagggccggggagacaccc
            ++-++++||||||||||++++++++++-+++++++++++--++++--------+++
            ++|++++----------++++++++++-+++++++++++--++++-|||||||+++
    REV:    cc-cccggguaaauuuuuuuuuuuuugugggguuuuuuuggcggcg-------ggg
	
	gcgggggagguuaaccccccuaaaagguggaaucuaauuuacaaaauuuuacggggccggcgcuuuuuaccccgcgaaaggggggggaaaaacgggguuuuucccccacaaaaauccggggguaaaacgcccgggaaaaaaaaaauuggugggcaaaaaaaggccccccaaaaaaagggccggggagacacccgaaaaaaaggggcggcgguuuuuuugggguguuuuuuuuuuuuuaaaugggccccccccccccccc
	(((((((((((...(((((((((((.(((((......)))))....))))).))))..)).)))))...))))))....((((((((.....(((((((((.(((((..........))))).))))).))))..............((.((((((((((((((.(((((((((((..((((........(((........))).))))..))))))))))).))))))))))..........)))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-D09-16NOV2007-073--.695.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	5.6602065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc----------aaaaaaaggccccccaaaaaaagggccggggagacaccc
            ++-++++||||||||||++++++++++-+++++++++++--++++--------+++
            ++|++++----------++++++++++-+++++++++++--++++-|||||||+++
    REV:    cc-cccggguaaauuuuuuuuuuuuugugggguuuuuuuggcggcg-------ggg
	
	gcgggggagguuaaccccccuaaaagguggaaucuaauuuacaaaauuuuacggggccggcgcuuuuuaccccgcgaaaggggggggaaaaacgggguuuuucccccacaaaaauccggggguaaaacgcccgggaaaaaaaaaauuggugggcaaaaaaaggccccccaaaaaaagggccggggagacacccgaaaaaaaggggcggcgguuuuuuugggguguuuuuuuuuuuuuaaaugggccccccccccccccc
	(((((((((((....((((.(((((.(((((......)))))....))))).)))).....)))))...))))))....((((((((.....(((((((((.(((((..........))))).))))).))))..............((.((((((((((((((.(((((((((((..((((........(((........))).))))..))))))))))).))))))))))..........)))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-D09-16NOV2007-073--.702.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	5.6602065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc----------aaaaaaaggccccccaaaaaaagggccggggagacaccc
            ++-++++||||||||||++++++++++-+++++++++++--++++--------+++
            ++|++++----------++++++++++-+++++++++++--++++-|||||||+++
    REV:    cc-cccggguaaauuuuuuuuuuuuugugggguuuuuuuggcggcg-------ggg
	
	agguuaaccccccuaaaagguggaaucuaauuuacaaaauuuuacggggccggcgcuuuuuaccccgcgaaaggggggggaaaaacgggguuuuucccccacaaaaauccggggguaaaacgcccgggaaaaaaaaaauuggugggcaaaaaaaggccccccaaaaaaagggccggggagacacccgaaaaaaaggggcggcgguuuuuuugggguguuuuuuuuuuuuuaaaugggccccccccccccccc
	.((.....((((.(((((.(((((......)))))....))))).))))))..(((..........)))...((((((((.....(((((((((.(((((..........))))).))))).))))..............((.((((((((((((((.(((((((((((..((((........(((........))).))))..))))))))))).))))))))))..........)))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-D09-16NOV2007-073--.709.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	5.6602065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc----------aaaaaaaggccccccaaaaaaagggccggggagacaccc
            ++-++++||||||||||++++++++++-+++++++++++--++++--------+++
            ++|++++----------++++++++++-+++++++++++--++++-|||||||+++
    REV:    cc-cccggguaaauuuuuuuuuuuuugugggguuuuuuuggcggcg-------ggg
	
	ccccccuaaaagguggaaucuaauuuacaaaauuuuacggggccggcgcuuuuuaccccgcgaaaggggggggaaaaacgggguuuuucccccacaaaaauccggggguaaaacgcccgggaaaaaaaaaauuggugggcaaaaaaaggccccccaaaaaaagggccggggagacacccgaaaaaaaggggcggcgguuuuuuugggguguuuuuuuuuuuuuaaaugggccccccccccccccc
	.((((.(((((.(((((......)))))....))))).))))....(((..........)))...((((((((.....(((((((((.(((((..........))))).))))).))))..............((.((((((((((((((.(((((((((((..((((........(((........))).))))..))))))))))).))))))))))..........)))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-D09-16NOV2007-073--.721.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	5.6602065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc----------aaaaaaaggccccccaaaaaaagggccggggagacaccc
            ++-++++||||||||||++++++++++-+++++++++++--++++--------+++
            ++|++++----------++++++++++-+++++++++++--++++-|||||||+++
    REV:    cc-cccggguaaauuuuuuuuuuuuugugggguuuuuuuggcggcg-------ggg
	
	guggaaucuaauuuacaaaauuuuacggggccggcgcuuuuuaccccgcgaaaggggggggaaaaacgggguuuuucccccacaaaaauccggggguaaaacgcccgggaaaaaaaaaauuggugggcaaaaaaaggccccccaaaaaaagggccggggagacacccgaaaaaaaggggcggcgguuuuuuugggguguuuuuuuuuuuuuaaaugggccccccccccccccc
	(((((......)))))....(((..(((((.............)))))..)))((((((((.....(((((((((.(((((..........))))).))))).))))..............((.((((((((((((((.(((((((((((..((((........(((........))).))))..))))))))))).))))))))))..........)))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-D09-16NOV2007-073--.740.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	5.6602065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc----------aaaaaaaggccccccaaaaaaagggccggggagacaccc
            ++-++++||||||||||++++++++++-+++++++++++--++++--------+++
            ++|++++----------++++++++++-+++++++++++--++++-|||||||+++
    REV:    cc-cccggguaaauuuuuuuuuuuuugugggguuuuuuuggcggcg-------ggg
	
	auuuuacggggccggcgcuuuuuaccccgcgaaaggggggggaaaaacgggguuuuucccccacaaaaauccggggguaaaacgcccgggaaaaaaaaaauuggugggcaaaaaaaggccccccaaaaaaagggccggggagacacccgaaaaaaaggggcggcgguuuuuuugggguguuuuuuuuuuuuuaaaugggccccccccccccccc
	.(((..(((((.............)))))..)))((((((((.....(((((((((.(((((..........))))).))))).))))..............((.((((((((((((((.(((((((((((..((((........(((........))).))))..))))))))))).))))))))))..........)))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-D09-16NOV2007-073--.745.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	5.6602065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc----------aaaaaaaggccccccaaaaaaagggccggggagacaccc
            ++-++++||||||||||++++++++++-+++++++++++--++++--------+++
            ++|++++----------++++++++++-+++++++++++--++++-|||||||+++
    REV:    cc-cccggguaaauuuuuuuuuuuuugugggguuuuuuuggcggcg-------ggg
	
	acggggccggcgcuuuuuaccccgcgaaaggggggggaaaaacgggguuuuucccccacaaaaauccggggguaaaacgcccgggaaaaaaaaaauuggugggcaaaaaaaggccccccaaaaaaagggccggggagacacccgaaaaaaaggggcggcgguuuuuuugggguguuuuuuuuuuuuuaaaugggccccccccccccccc
	.(((((.............))))).....((((((((.....(((((((((.(((((..........))))).))))).))))..............((.((((((((((((((.(((((((((((..((((........(((........))).))))..))))))))))).))))))))))..........)))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-D09-16NOV2007-073--.750.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	5.6602065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc----------aaaaaaaggccccccaaaaaaagggccggggagacaccc
            ++-++++||||||||||++++++++++-+++++++++++--++++--------+++
            ++|++++----------++++++++++-+++++++++++--++++-|||||||+++
    REV:    cc-cccggguaaauuuuuuuuuuuuugugggguuuuuuuggcggcg-------ggg
	
	gccggcgcuuuuuaccccgcgaaaggggggggaaaaacgggguuuuucccccacaaaaauccggggguaaaacgcccgggaaaaaaaaaauuggugggcaaaaaaaggccccccaaaaaaagggccggggagacacccgaaaaaaaggggcggcgguuuuuuugggguguuuuuuuuuuuuuaaaugggccccccccccccccc
	((.((..........)).))....((((((((.....(((((((((.(((((..........))))).))))).))))..............((.((((((((((((((.(((((((((((..((((........(((........))).))))..))))))))))).))))))))))..........)))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-D09-16NOV2007-073--.754.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	5.6602065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc----------aaaaaaaggccccccaaaaaaagggccggggagacaccc
            ++-++++||||||||||++++++++++-+++++++++++--++++--------+++
            ++|++++----------++++++++++-+++++++++++--++++-|||||||+++
    REV:    cc-cccggguaaauuuuuuuuuuuuugugggguuuuuuuggcggcg-------ggg
	
	gcgcuuuuuaccccgcgaaaggggggggaaaaacgggguuuuucccccacaaaaauccggggguaaaacgcccgggaaaaaaaaaauuggugggcaaaaaaaggccccccaaaaaaagggccggggagacacccgaaaaaaaggggcggcgguuuuuuugggguguuuuuuuuuuuuuaaaugggccccccccccccccc
	.(((..........)))...((((((((.....(((((((((.(((((..........))))).))))).))))..............((.((((((((((((((.(((((((((((..((((........(((........))).))))..))))))))))).))))))))))..........)))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-D09-16NOV2007-073--.773.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.43	MeanVal:	5.6602065	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggc----------aaaaaaaggccccccaaaaaaagggccggggagacaccc
            ++-++++||||||||||++++++++++-+++++++++++--++++--------+++
            ++|++++----------++++++++++-+++++++++++--++++-|||||||+++
    REV:    cc-cccggguaaauuuuuuuuuuuuugugggguuuuuuuggcggcg-------ggg
	
	aggggggggaaaaacgggguuuuucccccacaaaaauccggggguaaaacgcccgggaaaaaaaaaauuggugggcaaaaaaaggccccccaaaaaaagggccggggagacacccgaaaaaaaggggcggcgguuuuuuugggguguuuuuuuuuuuuuaaaugggccccccccccccccc
	.((((((((.....(((((((((.(((((..........))))).))))).))))..............((.((((((((((((((.(((((((((((..((((........(((........))).))))..))))))))))).))))))))))..........)))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.402.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.86	MeanVal:	0.6254575	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuaaggaa------uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++--++++++||||||+++++---++++--++++++++---+++------+++++++--++++++
            +++--++++++------+++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++--++++++
    REV:    ggguuuuucuuuauuaaaaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	acgauggaggagagguggguuucuugugguggugcucggacaacaccaccacgaccaguuuuugaccacgguugcaguggucagcaaacccggagaugaagaagaacggaccggaccgguagaaucggaugaucgaguuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcgg
	.((.(((.((.((((((((.((((((((((((((.........)))))))))..((.((((((((((((.......)))))))).))))..)).....)))))............(((((...)))))......((((..(((....)))..))))..)))).))))..(((..(((((((((((...((((..((((((((...(((......(((((((..((((((........))))))..)))))))......)))))))))))..)))))))))......))))))..)))......)).))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.402.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.3709075	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuaaggaa------uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++--++++++||||||+++++---++++--++++++++---+++------+++++++++++++++
            +++--++++++------+++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++++++++++
    REV:    ggguuuuucuuuauuaaaaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	acgauggaggagagguggguuucuugugguggugcucggacaacaccaccacgaccaguuuuugaccacgguugcaguggucagcaaacccggagaugaagaagaacggaccggaccgguagaaucggaugaucgaguuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcgg
	.((.(((.((.((((((((.((((((((((((((.........)))))))))..((.((((((((((((.......)))))))).))))..)).....)))))............(((((...)))))......((((..(((....)))..))))..)))).))))..(((..(((((((((((...((((..((((((((...(((......(((((((((((((((........)))))))))))))))......)))))))))))..)))))))))......))))))..)))......)).))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.402.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.86	MeanVal:	0.6254575	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuaaggaa------uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++--++++++||||||+++++---++++--++++++++---+++------+++++++--++++++
            +++--++++++------+++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++--++++++
    REV:    ggguuuuucuuuauuaaaaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	acgauggaggagagguggguuucuugugguggugcucggacaacaccaccacgaccaguuuuugaccacgguugcaguggucagcaaacccggagaugaagaagaacggaccggaccgguagaaucggaugaucgaguuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcgg
	.((.(((.((.((((((((....(((((((((((.........)))))))))))...((((((((((((.......)))))))).))))((((...((........))..)))).(((((...)))))......((((..(((....)))..))))..)))).))))..(((..(((((((((((...((((..((((((((...(((......(((((((..((((((........))))))..)))))))......)))))))))))..)))))))))......))))))..)))......)).))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.427.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.599285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++--++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++--++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	gugguggugcucggacaacaccaccacgaccaguuuuugaccacgguugcaguggucagcaaacccggagaugaagaagaacggaccggaccgguagaaucggaugaucgaguuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcgg
	(((((((((.........)))))))))..((.((((((((((((.......)))))))).))))..)).............((..((((...((..((((((......))).)))..))..(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((..((((((........))))))..)))))))......)))))))))))..)))))))))............))))).))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.427.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.3490135	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++++++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++++++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	gugguggugcucggacaacaccaccacgaccaguuuuugaccacgguugcaguggucagcaaacccggagaugaagaagaacggaccggaccgguagaaucggaugaucgaguuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcgg
	(((((((((.........)))))))))..((.((((((((((((.......)))))))).))))..)).............((..((((...((..((((((......))).)))..))..(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((((((((((........)))))))))))))))......)))))))))))..)))))))))............))))).))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.462.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.599285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++--++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++--++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	uuugaccacgguugcaguggucagcaaacccggagaugaagaagaacggaccggaccgguagaaucggaugaucgaguuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcgg
	..(((((((.......)))))))((......((((((...((....(((((((...))))....))).....))..))))))....(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((..((((((........))))))..)))))))......)))))))))))..)))))))))............)))))....))))))).))..

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.465.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.3490135	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++++++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++++++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	gaccacgguugcaguggucagcaaacccggagaugaagaagaacggaccggaccgguagaaucggaugaucgaguuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcg
	((((((.......)))))).((......((((((...((....(((((((...))))....))).....))..))))))....(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((((((((((........)))))))))))))))......)))))))))))..)))))))))............)))))....))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.465.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.599285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++--++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++--++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	gaccacgguugcaguggucagcaaacccggagaugaagaagaacggaccggaccgguagaaucggaugaucgaguuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcg
	((((((.......)))))).((......((((((...((....(((((((...))))....))).....))..))))))....(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((..((((((........))))))..)))))))......)))))))))))..)))))))))............)))))....))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.478.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.599285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++--++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++--++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	guggucagcaaacccggagaugaagaagaacggaccggaccgguagaaucggaugaucgaguuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcgg
	.((((((......((((...((........))..)))).(((((...))))).)))))).....((((..(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((..((((((........))))))..)))))))......)))))))))))..)))))))))............)))))..)))))))..)).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.478.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.3490135	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++++++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++++++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	guggucagcaaacccggagaugaagaagaacggaccggaccgguagaaucggaugaucgaguuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcgg
	.((((((......((((...((........))..)))).(((((...))))).)))))).....((((..(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((((((((((........)))))))))))))))......)))))))))))..)))))))))............)))))..)))))))..)).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.480.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.3490135	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++++++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++++++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	ggucagcaaacccggagaugaagaagaacggaccggaccgguagaaucggaugaucgaguuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcgg
	(((((......((((...((........))..)))).(((((...))))).)))))......((((..(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((((((((((........)))))))))))))))......)))))))))))..)))))))))............)))))..)))))))..)).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.480.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.599285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++--++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++--++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	ggucagcaaacccggagaugaagaagaacggaccggaccgguagaaucggaugaucgaguuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcgg
	(((((......((((...((........))..)))).(((((...))))).)))))......((((..(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((..((((((........))))))..)))))))......)))))))))))..)))))))))............)))))..)))))))..)).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.484.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.599285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++--++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++--++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	agcaaacccggagaugaagaagaacggaccggaccgguagaaucggaugaucgaguuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcg
	.((......((((((...((....(((((((...))))....))).....))..))))))....(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((..((((((........))))))..)))))))......)))))))))))..)))))))))............)))))....))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.484.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.3490135	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++++++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++++++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	agcaaacccggagaugaagaagaacggaccggaccgguagaaucggaugaucgaguuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcg
	.((......((((((...((....(((((((...))))....))).....))..))))))....(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((((((((((........)))))))))))))))......)))))))))))..)))))))))............)))))....))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.489.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.3490135	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++++++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++++++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	acccggagaugaagaagaacggaccggaccgguagaaucggaugaucgaguuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcgg
	..((((...((..((((..(((..((..(((((...))))).)).)))..))))..)).(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((((((((((........)))))))))))))))......)))))))))))..)))))))))............))))).))))))).))))...

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.489.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.599285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++--++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++--++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	acccggagaugaagaagaacggaccggaccgguagaaucggaugaucgaguuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcgg
	..((((...((..((((..(((..((..(((((...))))).)).)))..))))..)).(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((..((((((........))))))..)))))))......)))))))))))..)))))))))............))))).))))))).))))...

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.489.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.599285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++--++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++--++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	acccggagaugaagaagaacggaccggaccgguagaaucggaugaucgaguuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcgg
	..(((..............))).((((...((..((((((......))).)))..))..(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((..((((((........))))))..)))))))......)))))))))))..)))))))))............))))).))))))).))))...

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.507.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.3490135	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++++++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++++++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	acggaccggaccgguagaaucggaugaucgaguuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcgg
	.((..((((...((..((((((......))).)))..))..(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((((((((((........)))))))))))))))......)))))))))))..)))))))))............))))).))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.507.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.599285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++--++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++--++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	acggaccggaccgguagaaucggaugaucgaguuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcgg
	.((..((((...((..((((((......))).)))..))..(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((..((((((........))))))..)))))))......)))))))))))..)))))))))............))))).))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.510.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.3490135	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++++++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++++++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	gaccggaccgguagaaucggaugaucgaguuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcg
	..((((...((..((((((......))).)))..))..(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((((((((((........)))))))))))))))......)))))))))))..)))))))))............))))).))))))).))))..

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.510.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.599285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++--++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++--++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	gaccggaccgguagaaucggaugaucgaguuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcg
	..((((...((..((((((......))).)))..))..(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((..((((((........))))))..)))))))......)))))))))))..)))))))))............))))).))))))).))))..

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.525.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.3490135	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++++++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++++++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	aucggaugaucgaguuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcgg
	.(((......)))....((((..(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((((((((((........)))))))))))))))......)))))))))))..)))))))))............)))))..)))))))..)).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.525.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.599285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++--++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++--++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	aucggaugaucgaguuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcgg
	.(((......)))....((((..(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((..((((((........))))))..)))))))......)))))))))))..)))))))))............)))))..)))))))..)).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.539.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.599285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++--++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++--++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	uuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcgg
	...((((..(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((..((((((........))))))..)))))))......)))))))))))..)))))))))............)))))..)))))))..)).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.539.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.3490135	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++++++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++++++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	uuuccccaagggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcgg
	...((((..(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((((((((((........)))))))))))))))......)))))))))))..)))))))))............)))))..)))))))..)).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.547.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.3490135	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++++++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++++++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	agggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccg
	.(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((((((((((........)))))))))))))))......)))))))))))..)))))))))............)))))....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.547.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.599285	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++++---++++--++++++++---+++------+++++++--++++++
            +++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++--++++++
    REV:    aaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	agggggggcuuuucccaaccuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccg
	.(((((((.....(((((..(((........))).(((((...((((..((((((((...(((......(((((((..((((((........))))))..)))))))......)))))))))))..)))))))))............)))))....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.566.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.3709075	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuaaggaa------uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++--++++++||||||+++++---++++--++++++++---+++------+++++++++++++++
            +++--++++++------+++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++++++++++
    REV:    ggguuuuucuuuauuaaaaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	cuccccccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcgg
	.....(((..(((((((((((...((((..((((((((...(((......(((((((((((((((........)))))))))))))))......)))))))))))..)))))))))......))))))..)))..((.((....)).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.571.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.3709075	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuaaggaa------uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++--++++++||||||+++++---++++--++++++++---+++------+++++++++++++++
            +++--++++++------+++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++++++++++
    REV:    ggguuuuucuuuauuaaaaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	cccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcgg
	(((..(((((((((((...((((..((((((((...(((......(((((((((((((((........)))))))))))))))......)))))))))))..)))))))))......))))))..)))..((.((....)).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E04-16NOV2007-024--.571.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.86	MeanVal:	0.6254575	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuaaggaa------uucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaaggggggggggggggg
            +++--++++++||||||+++++---++++--++++++++---+++------+++++++--++++++
            +++--++++++------+++++|||++++--++++++++|||+++------+++++++--++++++
    REV:    ggguuuuucuuuauuaaaaggg---gcccuuuuucccgc---gggccccaccccccccuucccccc
	
	cccuuaaggaauucccguucgggggaaggggcguuucccuccaaagggggggggggggggacaaaaccccccccuuccccccccaccccgggcgcccuuuuucccggggaaaauuauuucuuuuuggguccccccccccggcgg
	(((..(((((((((((...((((..((((((((...(((......(((((((..((((((........))))))..)))))))......)))))))))))..)))))))))......))))))..)))..((.((....)).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E10-16NOV2007-072--.582.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.1989	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gg-ggggaaaaccccgaagggcuuuaaaaaaaaucaggg-gguuuccc
            ++|+++++++-----+++++-+++++---------++++|++++++++
            ++-+++++++----|+++++-+++++-||||||||++++-++++++++
    REV:    ccaccccuuuguuc-cuuccggggguc--------ucccuccaaaggg
	
	cuuccggagagauuggcagagauugcagcgccgcagaaacacuccccgaagcuucaagguaaaaggggggaaaaccccgaagggcuuuaaaaaaaaucaggggguuuccccccugggaaaccucccucugggggccuuccuuguuuccccaccccgcgccccuauucggagaaaccaguccccccuuuuuucuccuuuuggggaagggggggggguuuuuuucuaaaaccccccccgcgggggaua
	.(((((((.((...(((.....(((.(((..((..((.....))..))..))).))).......(((((((((.....(((((.(((((.........((((((((((((....)))))))).)))).))))).)))))....))))))).))....))).)).)))))))......(((((((....(((((((....))))))).((((((((((((.....))))))))))))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E10-16NOV2007-072--.589.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	3.55988266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuca--aggu---aaaaggggggaaaacc----ccgaa---gggc
            +++++||+++-|||+++++++++++-----||||+++++|||++++
            +++++--+++----+++++++++++---------+++++---++++
    REV:    gggguuuuccucuuuuuuccccccugaccaaagaggcuuauccccg
	
	agagauuggcagagauugcagcgccgcagaaacacuccccgaagcuucaagguaaaaggggggaaaaccccgaagggcuuuaaaaaaaaucaggggguuuccccccugggaaaccucccucugggggccuuccuuguuuccccaccccgcgccccuauucggagaaaccaguccccccuuuuuucuccuuuuggggaagggggggggguuuuuuucuaaaaccccccccgcgggggauauacuacaauuuu
	.(((((((..((...((((......))))......((((((...((((((((.(((((((((((.....(((((((((.............((((((((((((....)))))))).)))).((((((...........))))))......))))...))))).........)))))))))))....)))..)))))....((((((((((((.....)))))))))))).)))))).....)).)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E10-16NOV2007-072--.589.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	3.55988266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuca--aggu---aaaaggggggaaaacc----ccgaa---gggc
            +++++||+++-|||+++++++++++-----||||+++++|||++++
            +++++--+++----+++++++++++---------+++++---++++
    REV:    gggguuuuccucuuuuuuccccccugaccaaagaggcuuauccccg
	
	agagauuggcagagauugcagcgccgcagaaacacuccccgaagcuucaagguaaaaggggggaaaaccccgaagggcuuuaaaaaaaaucaggggguuuccccccugggaaaccucccucugggggccuuccuuguuuccccaccccgcgccccuauucggagaaaccaguccccccuuuuuucuccuuuuggggaagggggggggguuuuuuucuaaaaccccccccgcgggggauauacuacaauuuu
	.(((((((..((...((((......))))......((((((...((((((((.(((((((((((.....(((((((((..............(((((((((((....)))))))))))...((((((...........))))))......))))...))))).........)))))))))))....)))..)))))....((((((((((((.....)))))))))))).)))))).....)).)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E10-16NOV2007-072--.623.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	3.55988266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuca--aggu---aaaaggggggaaaacc----ccgaa---gggc
            +++++||+++-|||+++++++++++-----||||+++++|||++++
            +++++--+++----+++++++++++---------+++++---++++
    REV:    gggguuuuccucuuuuuuccccccugaccaaagaggcuuauccccg
	
	cuccccgaagcuucaagguaaaaggggggaaaaccccgaagggcuuuaaaaaaaaucaggggguuuccccccugggaaaccucccucugggggccuuccuuguuuccccaccccgcgccccuauucggagaaaccaguccccccuuuuuucuccuuuuggggaagggggggggguuuuuuucuaaaaccccccccgcgggggau
	.((((((...((((((((.(((((((((((.....(((((((((.............((((((((((((....)))))))).)))).((((((...........))))))......))))...))))).........)))))))))))....)))..)))))....((((((((((((.....)))))))))))).))))))..

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-E10-16NOV2007-072--.623.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	3.55988266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuca--aggu---aaaaggggggaaaacc----ccgaa---gggc
            +++++||+++-|||+++++++++++-----||||+++++|||++++
            +++++--+++----+++++++++++---------+++++---++++
    REV:    gggguuuuccucuuuuuuccccccugaccaaagaggcuuauccccg
	
	cuccccgaagcuucaagguaaaaggggggaaaaccccgaagggcuuuaaaaaaaaucaggggguuuccccccugggaaaccucccucugggggccuuccuuguuuccccaccccgcgccccuauucggagaaaccaguccccccuuuuuucuccuuuuggggaagggggggggguuuuuuucuaaaaccccccccgcgggggau
	.((((((...((((((((.(((((((((((.....(((((((((..............(((((((((((....)))))))))))...((((((...........))))))......))))...))))).........)))))))))))....)))..)))))....((((((((((((.....)))))))))))).))))))..

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-G09-16NOV2007-067--.845.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	1.77502866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuguaggaaaaaaaagggcc-ccccaaaaaagggcccggggaaaaccgcu
            +++-+++++++++++-++++|++++-----++++++++--------++++
            +++|+++++++++++-++++-++++-||||++++++++||||||||++++
    REV:    aau-uucuuuuuuuuguugguggggg----uuuugggc--------gcgg
	
	agggggccgaauaaacaaauuuuccgggccccccuuuuuuaaccccggaaagggggguaaaaacgguuuuuccccccaaaaucgggggggauaaccccgaggagaaaaaaaaauuguaggaaaaaaaagggccccccaaaaaagggcccggggaaaaccgcuaaaaaaaaggggcgcggguuuugggggugguuguuuuuuuucuuuaagaggcccucgccccccccgcuccgcgaaggaaaaaga
	.(((((((...........((((((..((((((((((((.......))))))))))))......((((.((((((((......)))))))).))))....)))))).......(((.(((((((((((.((((((((.....((((((((........((((..........)))))))))))).)))).)))).))))))))))))))..)))))))....((..(((...)))..)).......

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-G09-16NOV2007-067--.845.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	1.85663	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaggagaaaaaaaaauugu-aggaaaaaaaagggcc-ccccaaaaaagggcccggggaaaaccgcu
            +++++-----------++--|+++++++++++-++++|++++-----++++++++--------++++
            +++++---||||||||++---+++++++++++-++++-++++-||||++++++++||||||||++++
    REV:    gcucccgg--------agaauuucuuuuuuuuguugguggggg----uuuugggc--------gcgg
	
	agggggccgaauaaacaaauuuuccgggccccccuuuuuuaaccccggaaagggggguaaaaacgguuuuuccccccaaaaucgggggggauaaccccgaggagaaaaaaaaauuguaggaaaaaaaagggccccccaaaaaagggcccggggaaaaccgcuaaaaaaaaggggcgcggguuuugggggugguuguuuuuuuucuuuaagaggcccucgccccccccgcuccgcgaaggaaaaaga
	.((((((((((..........)))..)))))))(((((((.....((((..((((((.......((((.((((((((......)))))))).)))).(((((...........((..(((((((((((.((((((((.....((((((((........((((..........)))))))))))).)))).)))).)))))))))))...))...)))))..))))))..)))).....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-G09-16NOV2007-067--.877.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	1.85663	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaggagaaaaaaaaauugu-aggaaaaaaaagggcc-ccccaaaaaagggcccggggaaaaccgcu
            +++++-----------++--|+++++++++++-++++|++++-----++++++++--------++++
            +++++---||||||||++---+++++++++++-++++-++++-||||++++++++||||||||++++
    REV:    gcucccgg--------agaauuucuuuuuuuuguugguggggg----uuuugggc--------gcgg
	
	ccuuuuuuaaccccggaaagggggguaaaaacgguuuuuccccccaaaaucgggggggauaaccccgaggagaaaaaaaaauuguaggaaaaaaaagggccccccaaaaaagggcccggggaaaaccgcuaaaaaaaaggggcgcggguuuugggggugguuguuuuuuuucuuuaagaggcccucgccccccccgcuccgcgaaggaaaaaga
	.(((((((.....((((..((((((.......((((.((((((((......)))))))).)))).(((((...........((..(((((((((((.((((((((.....((((((((........((((..........)))))))))))).)))).)))).)))))))))))...))...)))))..))))))..)))).....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-G09-16NOV2007-067--.895.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	1.85663	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaggagaaaaaaaaauugu-aggaaaaaaaagggcc-ccccaaaaaagggcccggggaaaaccgcu
            +++++-----------++--|+++++++++++-++++|++++-----++++++++--------++++
            +++++---||||||||++---+++++++++++-++++-++++-||||++++++++||||||||++++
    REV:    gcucccgg--------agaauuucuuuuuuuuguugguggggg----uuuugggc--------gcgg
	
	agggggguaaaaacgguuuuuccccccaaaaucgggggggauaaccccgaggagaaaaaaaaauuguaggaaaaaaaagggccccccaaaaaagggcccggggaaaaccgcuaaaaaaaaggggcgcggguuuugggggugguuguuuuuuuucuuuaagaggcccucgccccccccgcuccgcgaaggaa
	.((((((.......((((.((((((((......)))))))).)))).(((((...........((..(((((((((((.((((((((.....((((((((........((((..........)))))))))))).)))).)))).)))))))))))...))...)))))..))))))..(((.....))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-H06-16NOV2007-034--.616.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	0.0886424999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaaagagggggggaaaccccccacggggaauauaaaaaaaaaacagggggguuuuccc
            ++-++++++++++++---++++++-+++-------------------+++++++++++++
            ++-++++++++++++|||++++++|+++|||||||||||||||||||+++++++++++++
    REV:    ccuuuuuucucccuc---gggggg-gcc-------------------ccccccaaaaggg
	
	gcggcggcuaggguuuuugccgcugcuggagaaucagaggcguugaggcgccggagcaguaaggguucucuuuucguuuaucccuaagaaccuccaaaaaaaacgaccccuccaaggcaaagagggggggaaaccccccacggggaauauaaaaaaaaaacagggggguuuuccccucugggaaaaccccccccgggggggcucccucuuuuuucca
	((((((((..........)))))))).((((.......(((((....)))))((((.....((((................))))......))))..............))))..((.((((((((((((...((((((.(((...................(((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-H06-16NOV2007-034--.616.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	0.0886424999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaaagagggggggaaaccccccacggggaauauaaaaaaaaaacagggggguuuuccc
            ++-++++++++++++---++++++-+++-------------------+++++++++++++
            ++-++++++++++++|||++++++|+++|||||||||||||||||||+++++++++++++
    REV:    ccuuuuuucucccuc---gggggg-gcc-------------------ccccccaaaaggg
	
	gcggcggcuaggguuuuugccgcugcuggagaaucagaggcguugaggcgccggagcaguaaggguucucuuuucguuuaucccuaagaaccuccaaaaaaaacgaccccuccaaggcaaagagggggggaaaccccccacggggaauauaaaaaaaaaacagggggguuuuccccucugggaaaaccccccccgggggggcucccucuuuuuucca
	((((((((..........)))))))).((((..((...(((((....)))))((((.....((((................))))......)))).........))...))))..((.((((((((((((...((((((.(((...................(((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-H06-16NOV2007-034--.640.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	0.0886424999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaaagagggggggaaaccccccacggggaauauaaaaaaaaaacagggggguuuuccc
            ++-++++++++++++---++++++-+++-------------------+++++++++++++
            ++-++++++++++++|||++++++|+++|||||||||||||||||||+++++++++++++
    REV:    ccuuuuuucucccuc---gggggg-gcc-------------------ccccccaaaaggg
	
	gcuggagaaucagaggcguugaggcgccggagcaguaaggguucucuuuucguuuaucccuaagaaccuccaaaaaaaacgaccccuccaaggcaaagagggggggaaaccccccacggggaauauaaaaaaaaaacagggggguuuuccccucugggaaaaccccccccgggggggcucccucuuuuuuccacccccggcg
	(((((.......((((.((((..((......)).....(((((((.................)))))))..........)))).))))...((.((((((((((((...((((((.(((...................(((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))))))))).))....))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-H06-16NOV2007-034--.663.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	0.0886424999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcaaagagggggggaaaccccccacggggaauauaaaaaaaaaacagggggguuuuccc
            ++-++++++++++++---++++++-+++-------------------+++++++++++++
            ++-++++++++++++|||++++++|+++|||||||||||||||||||+++++++++++++
    REV:    ccuuuuuucucccuc---gggggg-gcc-------------------ccccccaaaaggg
	
	gcgccggagcaguaaggguucucuuuucguuuaucccuaagaaccuccaaaaaaaacgaccccuccaaggcaaagagggggggaaaccccccacggggaauauaaaaaaaaaacagggggguuuuccccucugggaaaaccccccccgggggggcucccucuuuuuuccacccccggcg
	.((((((........(((((((.................)))))))......................((.((((((((((((...((((((.(((...................(((((((((((((....)))))))))))))))))))))))))))))))))).))....))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-258-H08-16NOV2007-050--.684.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.11	MeanVal:	-0.686448	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccgccc---uuagcggaaaacugggccccuuuuuuucc
            ++++++++--|||++++-+++++---++++++++++++--++
            ++++++++-----++++|+++++|||++++++++++++--++
    REV:    ggggggugccccuaauu-ccuuu---uccggggggagagggg
	
	accccccgcccuuagcggaaaacugggccccuuuuuuuccucuuggggagaggggggccuuuuccuuaauccccgugggggga
	.((((((((..((((.(((((...((((((((((((..((....))..))))))))))))))))))))).....)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A02-16NOV2007-016--.910.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.6037295	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgg
            ++++++---+++++++++++++-----------+++++++
            ++++++-||+++++++++++++|||||||||||+++++++
    REV:    uccccga--gaggggggggggg-----------ugggguu
	
	cuccucccaacuccucucgaucucccccgggcggcgggacccgccgaaugaaaaauuuccuaaaaagagauccuaaaaaaaaauuaugggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgggggguuuggggugggggggggggagagccccuuauagggggacuuaauauaaaaaaucuccggggccgcccuuuuuuccccccgcagggggggggaauagagguuuuucccca
	.(((.(((..........((((((....(((((((((...))))))............))).....))))))...............((((((...(((((((((((((...........(((((((.....)))))))))))))))))))).))))))....))))))...................((((..(((((.((..((((((....))))))..)).)).)))....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A02-16NOV2007-016--.910.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.6037295	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgg
            ++++++---+++++++++++++-----------+++++++
            ++++++-||+++++++++++++|||||||||||+++++++
    REV:    uccccga--gaggggggggggg-----------ugggguu
	
	cuccucccaacuccucucgaucucccccgggcggcgggacccgccgaaugaaaaauuuccuaaaaagagauccuaaaaaaaaauuaugggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgggggguuuggggugggggggggggagagccccuuauagggggacuuaauauaaaaaaucuccggggccgcccuuuuuuccccccgcagggggggggaauagagguuuuucccca
	.((((((...........((((((....(((((((((...))))))............))).....))))))...............((((((...(((((((((((((...........(((((((.....)))))))))))))))))))).))))))....))))))...................((((..(((((.((..((((((....))))))..)).)).)))....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A02-16NOV2007-016--.922.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.6037295	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgg
            ++++++---+++++++++++++-----------+++++++
            ++++++-||+++++++++++++|||||||||||+++++++
    REV:    uccccga--gaggggggggggg-----------ugggguu
	
	ccucucgaucucccccgggcggcgggacccgccgaaugaaaaauuuccuaaaaagagauccuaaaaaaaaauuaugggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgggggguuuggggugggggggggggagagccccuuauagggggacuuaauauaaaaaaucuccggggccgcccuuuuuuccccccgcagggggggggaauagagguuuuuccccacaaauagag
	.((((.....((((((.((((((((...))))))........(((((.......)))))))..............((((((...(((((((((((((...........(((((((.....)))))))))))))))))))).))))))....))))))...................((((..(((((.((..((((((....))))))..)).)).)))....))))......))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A02-16NOV2007-016--.922.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.6037295	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgg
            ++++++---+++++++++++++-----------+++++++
            ++++++-||+++++++++++++|||||||||||+++++++
    REV:    uccccga--gaggggggggggg-----------ugggguu
	
	ccucucgaucucccccgggcggcgggacccgccgaaugaaaaauuuccuaaaaagagauccuaaaaaaaaauuaugggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgggggguuuggggugggggggggggagagccccuuauagggggacuuaauauaaaaaaucuccggggccgcccuuuuuuccccccgcagggggggggaauagagguuuuuccccacaaauagag
	.((((.....((((((...((((((...)))))).........................................((((((...(((((((((((((...........(((((((.....)))))))))))))))))))).))))))....))))))...................((((..(((((.((..((((((....))))))..)).)).)))....))))......))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A02-16NOV2007-016--.922.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.6037295	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgg
            ++++++---+++++++++++++-----------+++++++
            ++++++-||+++++++++++++|||||||||||+++++++
    REV:    uccccga--gaggggggggggg-----------ugggguu
	
	ccucucgaucucccccgggcggcgggacccgccgaaugaaaaauuuccuaaaaagagauccuaaaaaaaaauuaugggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgggggguuuggggugggggggggggagagccccuuauagggggacuuaauauaaaaaaucuccggggccgcccuuuuuuccccccgcagggggggggaauagagguuuuuccccacaaauagag
	.((((.....((((((...((((((...))))))........(((((.......)))))................((((((...(((((((((((((...........(((((((.....)))))))))))))))))))).))))))....))))))...................((((..(((((.((..((((((....))))))..)).)).)))....))))......))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A02-16NOV2007-016--.924.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.6037295	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgg
            ++++++---+++++++++++++-----------+++++++
            ++++++-||+++++++++++++|||||||||||+++++++
    REV:    uccccga--gaggggggggggg-----------ugggguu
	
	ucucgaucucccccgggcggcgggacccgccgaaugaaaaauuuccuaaaaagagauccuaaaaaaaaauuaugggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgggggguuuggggugggggggggggagagccccuuauagggggacuuaauauaaaaaaucuccggggccgcccuuuuuuccccccgcagggggggggaauagagguuuuuccccacaaauagag
	.(((....((((((...((((((...))))))........(((((.......)))))................((((((...(((((((((((((...........(((((((.....)))))))))))))))))))).))))))....))))))...................((((..(((((.((..((((((....))))))..)).)).)))....)))).......)))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A02-16NOV2007-016--.924.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.6037295	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgg
            ++++++---+++++++++++++-----------+++++++
            ++++++-||+++++++++++++|||||||||||+++++++
    REV:    uccccga--gaggggggggggg-----------ugggguu
	
	ucucgaucucccccgggcggcgggacccgccgaaugaaaaauuuccuaaaaagagauccuaaaaaaaaauuaugggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgggggguuuggggugggggggggggagagccccuuauagggggacuuaauauaaaaaaucuccggggccgcccuuuuuuccccccgcagggggggggaauagagguuuuuccccacaaauagag
	.(((....((((((...((((((...)))))).........................................((((((...(((((((((((((...........(((((((.....)))))))))))))))))))).))))))....))))))...................((((..(((((.((..((((((....))))))..)).)).)))....)))).......)))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A02-16NOV2007-016--.924.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.6037295	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgg
            ++++++---+++++++++++++-----------+++++++
            ++++++-||+++++++++++++|||||||||||+++++++
    REV:    uccccga--gaggggggggggg-----------ugggguu
	
	ucucgaucucccccgggcggcgggacccgccgaaugaaaaauuuccuaaaaagagauccuaaaaaaaaauuaugggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgggggguuuggggugggggggggggagagccccuuauagggggacuuaauauaaaaaaucuccggggccgcccuuuuuuccccccgcagggggggggaauagagguuuuuccccacaaauagag
	.(((....((((((.((((((((...))))))........(((((.......)))))))..............((((((...(((((((((((((...........(((((((.....)))))))))))))))))))).))))))....))))))...................((((..(((((.((..((((((....))))))..)).)).)))....)))).......)))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A02-16NOV2007-016--.931.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.6037295	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgg
            ++++++---+++++++++++++-----------+++++++
            ++++++-||+++++++++++++|||||||||||+++++++
    REV:    uccccga--gaggggggggggg-----------ugggguu
	
	cucccccgggcggcgggacccgccgaaugaaaaauuuccuaaaaagagauccuaaaaaaaaauuaugggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgggggguuuggggugggggggggggagagccccuuauagggggacuuaauauaaaaaaucuccggggccgcccuuuuuuccccccgcagggggggggaauagagguuuuucccca
	.((((((...((((((...))))))........(((((.......)))))................((((((...(((((((((((((...........(((((((.....)))))))))))))))))))).))))))....))))))...................((((..(((((.((..((((((....))))))..)).)).)))....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A02-16NOV2007-016--.931.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.6037295	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgg
            ++++++---+++++++++++++-----------+++++++
            ++++++-||+++++++++++++|||||||||||+++++++
    REV:    uccccga--gaggggggggggg-----------ugggguu
	
	cucccccgggcggcgggacccgccgaaugaaaaauuuccuaaaaagagauccuaaaaaaaaauuaugggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgggggguuuggggugggggggggggagagccccuuauagggggacuuaauauaaaaaaucuccggggccgcccuuuuuuccccccgcagggggggggaauagagguuuuucccca
	.((((((...((((((...)))))).........................................((((((...(((((((((((((...........(((((((.....)))))))))))))))))))).))))))....))))))...................((((..(((((.((..((((((....))))))..)).)).)))....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A02-16NOV2007-016--.931.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.6037295	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgg
            ++++++---+++++++++++++-----------+++++++
            ++++++-||+++++++++++++|||||||||||+++++++
    REV:    uccccga--gaggggggggggg-----------ugggguu
	
	cucccccgggcggcgggacccgccgaaugaaaaauuuccuaaaaagagauccuaaaaaaaaauuaugggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgggggguuuggggugggggggggggagagccccuuauagggggacuuaauauaaaaaaucuccggggccgcccuuuuuuccccccgcagggggggggaauagagguuuuucccca
	.((((((.((((((((...))))))........(((((.......)))))))..............((((((...(((((((((((((...........(((((((.....)))))))))))))))))))).))))))....))))))...................((((..(((((.((..((((((....))))))..)).)).)))....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A02-16NOV2007-016--.940.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.6037295	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgg
            ++++++---+++++++++++++-----------+++++++
            ++++++-||+++++++++++++|||||||||||+++++++
    REV:    uccccga--gaggggggggggg-----------ugggguu
	
	gcggcgggacccgccgaaugaaaaauuuccuaaaaagagauccuaaaaaaaaauuaugggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgggggguuuggggugggggggggggagagccccuuauagggggacuuaauauaaaaaaucuccggggccgcccuuuuuuccccccgcagggggggggaauagagguuuuuccccacaaauaga
	.((((((...)))))).............(((....(((((................((((((...(((((((((((((...........(((((((.....)))))))))))))))))))).))))))..((((....)))).........))))).((((..(((((.((..((((((....))))))..)).)).)))....)))).....))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A02-16NOV2007-016--.968.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.6037295	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgg
            ++++++---+++++++++++++-----------+++++++
            ++++++-||+++++++++++++|||||||||||+++++++
    REV:    uccccga--gaggggggggggg-----------ugggguu
	
	ccuaaaaagagauccuaaaaaaaaauuaugggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgggggguuuggggugggggggggggagagccccuuauagggggacuuaauauaaaaaaucuccggggccgcccuuuuuuccccccgcagggggggggaauagagguuuuuccccacaaauaga
	.(((....(((((................((((((...(((((((((((((...........(((((((.....)))))))))))))))))))).))))))..((((....)))).........))))).((((..(((((.((..((((((....))))))..)).)).)))....)))).....))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A02-16NOV2007-016--.975.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.6037295	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgg
            ++++++---+++++++++++++-----------+++++++
            ++++++-||+++++++++++++|||||||||||+++++++
    REV:    uccccga--gaggggggggggg-----------ugggguu
	
	agagauccuaaaaaaaaauuaugggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgggggguuuggggugggggggggggagagccccuuauagggggacuuaauauaaaaaaucuccggggccgcccuuuuuuccccccgcagggggggggaauagagguuuuucccca
	.(((((................((((((...(((((((((((((...........(((((((.....)))))))))))))))))))).))))))..((((....)))).........))))).((((..(((((.((..((((((....))))))..)).)).)))....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A02-16NOV2007-016--.981.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-1.06075083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uau-gggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgg
            +++|++++++---+++++++++++++-----------+++++++
            +++-++++++-||+++++++++++++|||||||||||+++++++
    REV:    auauuccccga--gaggggggggggg-----------ugggguu
	
	ccuaaaaaaaaauuaugggggcccguucccccccccccugaaauugguugccccgggggguuuggggugggggggggggagagccccuuauagggggacuuaauauaaaaaaucuccggggccgcccuuuuuuccccccgcagggggggggaauagagguuuuuccccacaaauaga
	.(((.........(((((((((...(((((((((((((...........(((((((.....)))))))))))))))))))).)))))).))).(((((..........((((((((.(((....)))..((..((((((....))))))..))..))))))))))))).....))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A06-16NOV2007-048--.983.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	-1.16341666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauggggggcgccuc-cuucccccacuaaaaaaccugg
            ++++++++++-++++|+++++++++++-----++++++
            ++++++++++|++++-+++++++++++-----++++++
    REV:    auaccucccg-ggagaggggggggugggugugugggcc
	
	ggucaaaaaaaaaauauggggggcgccuccuucccccacuaaaaaaccuggggcuccggguguguggguggggggggagagggcccuccauaaggagggaguuauaaaaaaaaucugcgcggcccuuuucccucggugugggggggggguauucguuuuuccccacaaaauuggggggaaaaaacggaaaaaaaaaaaauugugaaaaaaaaaagggcca
	((((..........((((((((((.(((((((((((((((.....((((((....)))))).....))))))))))).)))))))))))))).........((((((..............((((((..(((.......)))..)))))).(((((((((((((.((....)).))))))))).))))...........))))))..........)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A06-16NOV2007-048--.996.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	-1.16341666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauggggggcgccuc-cuucccccacuaaaaaaccugg
            ++++++++++-++++|+++++++++++-----++++++
            ++++++++++|++++-+++++++++++-----++++++
    REV:    auaccucccg-ggagaggggggggugggugugugggcc
	
	auauggggggcgccuccuucccccacuaaaaaaccuggggcuccggguguguggguggggggggagagggcccuccauaaggagggaguuauaaaaaaaaucugcgcggcccuuuucccucggugugggggggggguauucguuuuuccccacaaaauuggggggaaaaaacggaaaaaaaaaaaauugugaaaaaaaaaagggcca
	.((((((((((.(((((((((((((((.....((((((....)))))).....))))))))))).))))))))))))))............................((((((((((((((......)))))......(((((((((((((.((....)).))))))))).))))......................))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A12-16NOV2007-096--.746.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0.0287806666666661	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgggg-gagggagaaaac-cugccgguggagu
            +++++|++++++++++++|++-++++--++++
            +++++-++++++++++++-++|++++--++++
    REV:    gccccucuuuuuuuuuugcgg-ggcccuuuua
	
	uucuucuuaaaaaaaugucuuaacaaaagaaaauuuggggggcuccuuucucccccuuuaaauagauugcgguccgcgccgugugguuuggcgggggagggagaaaaccugccgguggaguaaaaaaaaaaaauuuucccggggcguuuuuuuuuucuccccggggaaagggggggaaaaagagggu
	.(((((((........((((...((((......))))..))))...(((((((((((((...(((((((((((....)))))..)))))).(((((((((((((((((((.((((..((((...........))))..)))))).)))))))))))).)))))...)))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A12-16NOV2007-096--.746.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.86	MeanVal:	0.0330088333333326	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgggg-gagggagaaaac-cugccgguggagu
            +++++|++--++++++++|++-++++--++++
            +++++-++--++++++++-++|++++--++++
    REV:    gccccucuuuuuuuuuugcgg-ggcccuuuua
	
	uucuucuuaaaaaaaugucuuaacaaaagaaaauuuggggggcuccuuucucccccuuuaaauagauugcgguccgcgccgugugguuuggcgggggagggagaaaaccugccgguggaguaaaaaaaaaaaauuuucccggggcguuuuuuuuuucuccccggggaaagggggggaaaaagagggu
	.(((((((........((((...((((......))))..))))...(((((((((((((...(((((((((((....)))))..)))))).(((((((..((((((((((.((((..((((...........))))..)))))).))))))))..)).)))))...)))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A12-16NOV2007-096--.762.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0.0287806666666661	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgggg-gagggagaaaac-cugccgguggagu
            +++++|++++++++++++|++-++++--++++
            +++++-++++++++++++-++|++++--++++
    REV:    gccccucuuuuuuuuuugcgg-ggcccuuuua
	
	gucuuaacaaaagaaaauuuggggggcuccuuucucccccuuuaaauagauugcgguccgcgccgugugguuuggcgggggagggagaaaaccugccgguggaguaaaaaaaaaaaauuuucccggggcguuuuuuuuuucuccccggggaaagggggggaaaaagaggg
	((((...((((......))))..)))).(((((((((((((((...(((((((((((....)))))..)))))).(((((((((((((((((((.((((..((((...........))))..)))))).)))))))))))).)))))...)))))))))))....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A12-16NOV2007-096--.762.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.86	MeanVal:	0.0330088333333326	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgggg-gagggagaaaac-cugccgguggagu
            +++++|++--++++++++|++-++++--++++
            +++++-++--++++++++-++|++++--++++
    REV:    gccccucuuuuuuuuuugcgg-ggcccuuuua
	
	gucuuaacaaaagaaaauuuggggggcuccuuucucccccuuuaaauagauugcgguccgcgccgugugguuuggcgggggagggagaaaaccugccgguggaguaaaaaaaaaaaauuuucccggggcguuuuuuuuuucuccccggggaaagggggggaaaaagaggg
	((((...((((......))))..)))).(((((((((((((((...(((((((((((....)))))..)))))).(((((((..((((((((((.((((..((((...........))))..)))))).))))))))..)).)))))...)))))))))))....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A12-16NOV2007-096--.768.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0.0287806666666661	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgggg-gagggagaaaac-cugccgguggagu
            +++++|++++++++++++|++-++++--++++
            +++++-++++++++++++-++|++++--++++
    REV:    gccccucuuuuuuuuuugcgg-ggcccuuuua
	
	acaaaagaaaauuuggggggcuccuuucucccccuuuaaauagauugcgguccgcgccgugugguuuggcgggggagggagaaaaccugccgguggaguaaaaaaaaaaaauuuucccggggcguuuuuuuuuucuccccggggaaagggggggaaaaagagggua
	.((((......))))....((((((((((((((((((...(((((((((((....)))))..)))))).(((((((((((((((((((.((((..((((...........))))..)))))).)))))))))))).)))))...))))))))))))..)).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A12-16NOV2007-096--.768.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.86	MeanVal:	0.0330088333333326	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgggg-gagggagaaaac-cugccgguggagu
            +++++|++--++++++++|++-++++--++++
            +++++-++--++++++++-++|++++--++++
    REV:    gccccucuuuuuuuuuugcgg-ggcccuuuua
	
	acaaaagaaaauuuggggggcuccuuucucccccuuuaaauagauugcgguccgcgccgugugguuuggcgggggagggagaaaaccugccgguggaguaaaaaaaaaaaauuuucccggggcguuuuuuuuuucuccccggggaaagggggggaaaaagagggua
	.((((......))))....((((((((((((((((((...(((((((((((....)))))..)))))).(((((((..((((((((((.((((..((((...........))))..)))))).))))))))..)).)))))...))))))))))))..)).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A12-16NOV2007-096--.786.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0.0287806666666661	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgggg-gagggagaaaac-cugccgguggagu
            +++++|++++++++++++|++-++++--++++
            +++++-++++++++++++-++|++++--++++
    REV:    gccccucuuuuuuuuuugcgg-ggcccuuuua
	
	ggcuccuuucucccccuuuaaauagauugcgguccgcgccgugugguuuggcgggggagggagaaaaccugccgguggaguaaaaaaaaaaaauuuucccggggcguuuuuuuuuucuccccggggaaagggggggaaaaagagggua
	.((((((((((((((((((...(((((((((((....)))))..)))))).(((((((((((((((((((.((((..((((...........))))..)))))).)))))))))))).)))))...))))))))))))..)).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-A12-16NOV2007-096--.786.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.86	MeanVal:	0.0330088333333326	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgggg-gagggagaaaac-cugccgguggagu
            +++++|++--++++++++|++-++++--++++
            +++++-++--++++++++-++|++++--++++
    REV:    gccccucuuuuuuuuuugcgg-ggcccuuuua
	
	ggcuccuuucucccccuuuaaauagauugcgguccgcgccgugugguuuggcgggggagggagaaaaccugccgguggaguaaaaaaaaaaaauuuucccggggcguuuuuuuuuucuccccggggaaagggggggaaaaagagggua
	.((((((((((((((((((...(((((((((((....)))))..)))))).(((((((..((((((((((.((((..((((...........))))..)))))).))))))))..)).)))))...))))))))))))..)).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-B07-16NOV2007-061--.774.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.01	MeanVal:	2.32047	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuuucac-ggaaaaccuuguccccccuuuuuucu
            +++++---|++++++++-++-++++++++++--++
            +++++----++++++++|++|++++++++++--++
    REV:    cgaaacccucuuuuugg-gc-ggggggagaggggg
	
	cgcuuucacggaaaaccuuguccccccuuuuuucuccuuucgggggagaggggggcggguuuuucucccaaagccccucccccgcgggaggga
	.(((((...((((((((.((.((((((((((..((......))..))))))))))))))))))))....)))))(((((((....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-B07-16NOV2007-061--.803.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-0.796446	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucuccuuucgggggagagggg---ggcggg
            ++++++++--++++++++-+++-|||++-+++
            ++++++++-|++++++++|+++----++|+++
    REV:    agggagggc-gcccccuc-cccgaaacc-cuc
	
	uuuucuccuuucgggggagaggggggcggguuuuucucccaaagccccucccccgcgggagggau
	.((((((((..((((((((.(((.((.(((.....)))))....))))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-B07-16NOV2007-061--.803.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.61549733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucuccuuucgggggagaggggggc---ggg
            ++++++++--+++++++----+++++|||+++
            ++++++++-|+++++++||||+++++---+++
    REV:    agggagggc-gcccccu----ccccgaaaccc
	
	uuuucuccuuucgggggagaggggggcggguuuuucucccaaagccccucccccgcgggagggau
	.((((((((..(((((((....((((((((.......)))...)))))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.816.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	0.853634833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ca-cc-cccuccgcccgg-ccucuuuaucc---ag-gaaaaaa
            ++|++|++++++++++--|+++++------|||++|+++++++
            ++-++-++++++++++---+++++---------++-+++++++
    REV:    gucggcggggggcgggaaaggagguuuuuccccucucuuuuuu
	
	gggggggaaaccccccaaaggaaaaaauaaaaaaaaaucacaggggggguuuuuuccccuugugaaaaacccucucucucgcgggguccccuccucuguguuucuccccacccccuccgcccggccucuuuauccaggaaaaaauaccguuguuuccccccuuuuuuucucuccccuuuuuggaggaaagggcggggggcggcuguuuuuuuuuuuauaaaagacca
	((((((....))))))...((.....(((((((((((.(((((((((((......((((..((((.............))))))))...)))))))))))........((((((((((((((..(((((......(((((((((..................))))))).)).........)))))...)))))))))).)).))..)))))))))))......)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-D09-16NOV2007-073--.737.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	-1.80254566666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuaacggaaaaacccucccccccccuuucucccc
            ++++--++++++-----+++++++++++-+++++
            ++++--++++++-||||+++++++++++|+++++
    REV:    aauuuuuuuuuuu----ggggggggaga-agggg
	
	cuuaacggaaaaacccucccccccccuuucuccccuuuggggaagagggggggguuuuuuuuuuuaaa
	.((((..((((((.....(((((((((((.(((((...)))))))))))))))).))))))..)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-H08-16NOV2007-050--.505.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	0.100096	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggguuuccucccaaggggggg----gggggggggg
            ++++++--+++-----+++++++||||++++++++++
            ++++++--+++----|+++++++----++++++++++
    REV:    uccccggggggccac-cccccccauuucccccccccc
	
	cuuuuuccaaaaacccacccggguaggaauuuccaauucgggggggggggguuuccucccaagggggggggggggggggcaaaaaccccccccccuuuaccccccccaccggggggccccuuauuucgggaaaau
	.(((((((.....(((.(((((((.((.....)).)))))))))).((((((..(((.....(((((((((((((((((......))))))))))....)))))))....)))..))))))......))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-H08-16NOV2007-050--.521.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	-2.9283735	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccgggu--aggaauuuccaauucggggggggggggu
            ++++++-||+++--+++++----+++--+++++++++
            ++++++---+++--+++++||||+++-|+++++++++
    REV:    gggcuuuauuccccggggg----gcca-cccccccca
	
	acccggguaggaauuuccaauucgggggggggggguuuccucccaagggggggggggggggggcaaaaaccccccccccuuuaccccccccaccggggggccccuuauuucggga
	.((((((.(((..(((((....(((..(((((((((..(((((....))))).((((((((((......))))))))))...))))))))).))))))))..)))...)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-H08-16NOV2007-050--.529.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.0501760000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgggggggggggguuuccucccaaggggggg----gggggggggg
            +++-++++--++++++--+++-----+++++++||||++++++++++
            +++-++++--++++++--+++----|+++++++----++++++++++
    REV:    agggcuuuauuccccggggggccac-cccccccauuucccccccccc
	
	aggaauuuccaauucgggggggggggguuuccucccaagggggggggggggggggcaaaaaccccccccccuuuaccccccccaccggggggccccuuauuucgggaa
	.((.....))..(((.((((..((((((..(((.....(((((((((((((((((......))))))))))....)))))))....)))..))))))..)))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-H08-16NOV2007-050--.533.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	-1.3988455	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccaauucgggggggggggguuuccucccaa-ggggggg-----gggggggggg
            +++++----+++++--+++++----++++++--|+++++++|||||++++++++++
            +++++||||+++++--+++++||||++++++---+++++++-----++++++++++
    REV:    aaagg----gcuuuauucccc----ggggggccaccccccccauuucccccccccc
	
	auuuccaauucgggggggggggguuuccucccaagggggggggggggggggcaaaaaccccccccccuuuaccccccccaccggggggccccuuauuucgggaaaa
	.(((((....(((((..(((((....((((((..(((((((((((((((((......)))))))))).....)))))))...)))))))))))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-H08-16NOV2007-050--.540.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.0501760000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgggggggggggguuuccucccaaggggggg----gggggggggg
            +++-++++--++++++--+++-----+++++++||||++++++++++
            +++-++++--++++++--+++----|+++++++----++++++++++
    REV:    agggcuuuauuccccggggggccac-cccccccauuucccccccccc
	
	auucgggggggggggguuuccucccaagggggggggggggggggcaaaaaccccccccccuuuaccccccccaccggggggccccuuauuucgggaa
	.(((.((((..((((((..(((.....(((((((((((((((((......))))))))))....)))))))....)))..))))))..)))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-H08-16NOV2007-050--.545.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.0614080000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggggguuuccucccaaggggggg----gggggggggg
            ++++--++++++--+++-----+++++++||||++++++++++
            ++++--++++++--+++----|+++++++----++++++++++
    REV:    cuuuauuccccggggggccac-cccccccauuucccccccccc
	
	ggggggggggguuuccucccaagggggggggggggggggcaaaaaccccccccccuuuaccccccccaccggggggccccuuauuucg
	((((..((((((..(((.....(((((((((((((((((......))))))))))....)))))))....)))..))))))..)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-259-H08-16NOV2007-050--.558.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	-2.728272	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccucccaa-ggggggg-----gggggggggg
            ++++++--|+++++++|||||++++++++++
            ++++++---+++++++-----++++++++++
    REV:    ggggggccaccccccccauuucccccccccc
	
	uccucccaagggggggggggggggggcaaaaaccccccccccuuuaccccccccaccggggggccccuuauuucggga
	.((((((..(((((((((((((((((......)))))))))).....)))))))...)))))).(((.......))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-B01-16NOV2007-013--.809.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgg--uuuucccuaggggag-ggggggaaaau
            ++++||++++++++-++----|+++++++++++
            ++++--++++++++-++-----+++++++++++
    REV:    ggcccaaaaagggggccaaaaaccccccuuuug
	
	gacccugagaugagcugcagcccccaaggggaagucgaaauaaaaaauucucguggcccgccgguuuucccuaggggagggggggaaaaugggguuuuccccccaaaaaccgggggaaaaacccgggaaaaaaaaaauuggggcaaaaaagagcccccaaaaaagccgcgggaaacccucaaaaaaagggcg
	..((((....((((..((..((((...))))..))............((((((((((...((((((((((((.((....(((((((((((...))))))))))).....)).))))))))..)))).............(((((........))))).......))))))))))...)))).....))))..

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-B01-16NOV2007-013--.818.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgg--uuuucccuaggggag-ggggggaaaau
            ++++||++++++++-++----|+++++++++++
            ++++--++++++++-++-----+++++++++++
    REV:    ggcccaaaaagggggccaaaaaccccccuuuug
	
	augagcugcagcccccaaggggaagucgaaauaaaaaauucucguggcccgccgguuuucccuaggggagggggggaaaaugggguuuuccccccaaaaaccgggggaaaaacccgggaaaaaaaaaauuggggcaaaaaagagcccccaaaaaagccgcgggaaacccucaaaaaaagggc
	.(((.((....((((...)))).)))))..........((((((((((...((((((((((((.((....(((((((((((...))))))))))).....)).))))))))..)))).............(((((........))))).......)))))))))).((((.......)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-B01-16NOV2007-013--.820.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgg--uuuucccuaggggag-ggggggaaaau
            ++++||++++++++-++----|+++++++++++
            ++++--++++++++-++-----+++++++++++
    REV:    ggcccaaaaagggggccaaaaaccccccuuuug
	
	gagcugcagcccccaaggggaagucgaaauaaaaaauucucguggcccgccgguuuucccuaggggagggggggaaaaugggguuuuccccccaaaaaccgggggaaaaacccgggaaaaaaaaaauuggggcaaaaaagagcccccaaaaaagccgcgggaaacccucaaaaaaagggc
	((.((....((((...)))).))))...........((((((((((...((((((((((((.((....(((((((((((...))))))))))).....)).))))))))..)))).............(((((........))))).......)))))))))).((((.......)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-B01-16NOV2007-013--.820.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgg--uuuucccuaggggag-ggggggaaaau
            ++++||++++++++-++----|+++++++++++
            ++++--++++++++-++-----+++++++++++
    REV:    ggcccaaaaagggggccaaaaaccccccuuuug
	
	gagcugcagcccccaaggggaagucgaaauaaaaaauucucguggcccgccgguuuucccuaggggagggggggaaaaugggguuuuccccccaaaaaccgggggaaaaacccgggaaaaaaaaaauuggggcaaaaaagagcccccaaaaaagccgcgggaaacccucaaaaaaagggc
	..(((....((((...)))).)))............((((((((((...((((((((((((.((....(((((((((((...))))))))))).....)).))))))))..)))).............(((((........))))).......)))))))))).((((.......)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-B01-16NOV2007-013--.828.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgg--uuuucccuaggggag-ggggggaaaau
            ++++||++++++++-++----|+++++++++++
            ++++--++++++++-++-----+++++++++++
    REV:    ggcccaaaaagggggccaaaaaccccccuuuug
	
	gcccccaaggggaagucgaaauaaaaaauucucguggcccgccgguuuucccuaggggagggggggaaaaugggguuuuccccccaaaaaccgggggaaaaacccgggaaaaaaaaaauuggggcaaaaaagagcccccaaaaaagccgcgggaaacccucaaaaaaagggcgcgccuguguggcguuuuuuuuucu
	.((((...)))).....((((.((((..((((((((((...((((((((((((.((....(((((((((((...))))))))))).....)).))))))))..)))).............(((((........))))).......)))))))))).((((.......)))).(((((.....))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-B01-16NOV2007-013--.834.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgg--uuuucccuaggggag-ggggggaaaau
            ++++||++++++++-++----|+++++++++++
            ++++--++++++++-++-----+++++++++++
    REV:    ggcccaaaaagggggccaaaaaccccccuuuug
	
	aaggggaagucgaaauaaaaaauucucguggcccgccgguuuucccuaggggagggggggaaaaugggguuuuccccccaaaaaccgggggaaaaacccgggaaaaaaaaaauuggggcaaaaaagagcccccaaaaaagccgcgggaaacccucaaaaaaagggcgcgccuguguggcguuuuuuuuucua
	.((..((((.............((((((((((...((((((((((((.((....(((((((((((...))))))))))).....)).))))))))..)))).............(((((........))))).......)))))))))).((((.......)))).(((((.....)))))..))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-B01-16NOV2007-013--.844.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgg--uuuucccuaggggag-ggggggaaaau
            ++++||++++++++-++----|+++++++++++
            ++++--++++++++-++-----+++++++++++
    REV:    ggcccaaaaagggggccaaaaaccccccuuuug
	
	cgaaauaaaaaauucucguggcccgccgguuuucccuaggggagggggggaaaaugggguuuuccccccaaaaaccgggggaaaaacccgggaaaaaaaaaauuggggcaaaaaagagcccccaaaaaagccgcgggaaacccucaaaaaaagggcgcgccuguguggcguuuuuuuuucu
	.((((.((((..((((((((((...((((((((((((.((....(((((((((((...))))))))))).....)).))))))))..)))).............(((((........))))).......)))))))))).((((.......)))).(((((.....))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-B01-16NOV2007-013--.855.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgg--uuuucccuaggggag-ggggggaaaau
            ++++||++++++++-++----|+++++++++++
            ++++--++++++++-++-----+++++++++++
    REV:    ggcccaaaaagggggccaaaaaccccccuuuug
	
	auucucguggcccgccgguuuucccuaggggagggggggaaaaugggguuuuccccccaaaaaccgggggaaaaacccgggaaaaaaaaaauuggggcaaaaaagagcccccaaaaaagccgcgggaaacccucaaaaaaagggcgcgccuguguggcguu
	.((((((((((...((((((((((((.((....(((((((((((...))))))))))).....)).))))))))..)))).............(((((........))))).......)))))))))).((((.......)))).(((((.....))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-B01-16NOV2007-013--.868.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.75	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgg--uuuucccuaggggag-ggggggaaaau
            ++++||++++++++-++----|+++++++++++
            ++++--++++++++-++-----+++++++++++
    REV:    ggcccaaaaagggggccaaaaaccccccuuuug
	
	gccgguuuucccuaggggagggggggaaaaugggguuuuccccccaaaaaccgggggaaaaacccgggaaaaaaaaaauuggggcaaaaaagagcccccaaaaaagccgcgggaaacccucaaaaaaagggcgcgccuguguggcguuuuuuuuucu
	.((((((((((((.((....(((((((((((...))))))))))).....)).))))))))..))))((((((((((...(((((........))))).......((((((((...((((.......))))....)))))..))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-B02-16NOV2007-014--.715.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	1.54330033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcuu-----------uaaagaaaacgugcccccucuuucu
            ++++--|||||||||||+++++++++-++-++++++++++++
            ++++-------------+++++++++-++|++++++++++++
    REV:    gguguguccccccuaauauuuuuuuuucg-gggggagaaggg
	
	uccgcuuuaaagaaaacgugcccccucuuucuccuuugggaagaggggggcuuuuuuuuuauaauccccccuguguggu
	.((((..(((((((((.((.((((((((((((.....)))))))))))))).))))))))).............)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-B04-16NOV2007-030--.736.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.07	MeanVal:	-0.6916	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgg---------ccuccucccuuccaccccgcc
            +++|||||||||+++++++++++++-++++-++
            +++---------+++++++++++++|++++-++
    REV:    gccccccaaaaaggagggggggggg-ggggggg
	
	ccggccuccucccuuccaccccgccgcuuacaggaaaaacugccccccuuuuccccuuggggagggggggggcuuuucccaaacccccgcgggagggguaauccucuuuugggggggggggggguucuccccccaagggggggggggggggggaggaaaaaccccccgcuucuuuauauucgaggaau
	.((((((((((((((((.((((.((.......((((((...((((((((((((((....))))))))))))))))))))....(((((.(((((((((....))))))))).))))).((((((....))))))..)).))))))))))))))))).........))).((((((......)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-B04-16NOV2007-030--.765.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-0.954169333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccuuuuccccuuggggagggggggggcuuuucccaaacccccgcgggaggg
            ++++++++--+++++++----+++++++--+++--+++---++++++--++++++
            ++++++++--+++++++||||+++++++--+++--+++-||++++++--++++++
    REV:    ggggggggggggggaac----cccccucuuggggggggg--ggggguuuucuccu
	
	acaggaaaaacugccccccuuuuccccuuggggagggggggggcuuuucccaaacccccgcgggagggguaauccucuuuugggggggggggggguucuccccccaagggggggggggggggggaggaaaaaccccccgcuucuuuauauucgaggaau
	.(((......)))((((((((..(((((((....(((((((..(((..(((...((((((..((((((....))))))..)))))).)))..)))..))))))))))))))..))))))))(((.((......)))))..((((((......)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-B04-16NOV2007-030--.765.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.14	MeanVal:	-0.932433666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccuuuuccccuuggggagggggggggcuuuucccaaacccccgcgggaggg
            ++++++++--+++++++----++++++++++++--+++---++++++--++++++
            ++++++++--+++++++||||++++++++++++--+++-||++++++--++++++
    REV:    ggggggggggggggaac----cccccucuuggggggggg--ggggguuuucuccu
	
	acaggaaaaacugccccccuuuuccccuuggggagggggggggcuuuucccaaacccccgcgggagggguaauccucuuuugggggggggggggguucuccccccaagggggggggggggggggaggaaaaaccccccgcuucuuuauauucgaggaau
	.(((......)))((((((((..(((((((....((((((((((((..(((...((((((..((((((....))))))..)))))).)))..)))))))))))))))))))..))))))))(((.((......)))))..((((((......)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-B04-16NOV2007-030--.777.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.14	MeanVal:	-0.932433666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccuuuuccccuuggggagggggggggcuuuucccaaacccccgcgggaggg
            ++++++++--+++++++----++++++++++++--+++---++++++--++++++
            ++++++++--+++++++||||++++++++++++--+++-||++++++--++++++
    REV:    ggggggggggggggaac----cccccucuuggggggggg--ggggguuuucuccu
	
	gccccccuuuuccccuuggggagggggggggcuuuucccaaacccccgcgggagggguaauccucuuuugggggggggggggguucuccccccaagggggggggggggggggaggaaaaaccccccgcuucuuuauauucgaggaau
	.((((((((..(((((((....((((((((((((..(((...((((((..((((((....))))))..)))))).)))..)))))))))))))))))))..))))))))(((.((......)))))..((((((......)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-B04-16NOV2007-030--.777.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-0.954169333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccuuuuccccuuggggagggggggggcuuuucccaaacccccgcgggaggg
            ++++++++--+++++++----+++++++--+++--+++---++++++--++++++
            ++++++++--+++++++||||+++++++--+++--+++-||++++++--++++++
    REV:    ggggggggggggggaac----cccccucuuggggggggg--ggggguuuucuccu
	
	gccccccuuuuccccuuggggagggggggggcuuuucccaaacccccgcgggagggguaauccucuuuugggggggggggggguucuccccccaagggggggggggggggggaggaaaaaccccccgcuucuuuauauucgaggaau
	.((((((((..(((((((....(((((((..(((..(((...((((((..((((((....))))))..)))))).)))..)))..))))))))))))))..))))))))(((.((......)))))..((((((......)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-B04-16NOV2007-030--.786.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-1.302696	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccuuggggagggggggggcuuuucccaaacccccgcgggaggg
            ++++++++----+++++++--+++--+++---++++++--++++++
            ++++++++||||+++++++--+++--+++-||++++++--++++++
    REV:    gggggaac----cccccucuuggggggggg--ggggguuuucuccu
	
	uuccccuuggggagggggggggcuuuucccaaacccccgcgggagggguaauccucuuuugggggggggggggguucuccccccaagggggggggggggggggaggaaaaaccccccgcuucuuuauauucgaggaauaa
	.((((((((....(((((((..(((..(((...((((((..((((((....))))))..)))))).)))..)))..))))))))))))))).((((.((((((........)))))).))))....(((((...))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-B04-16NOV2007-030--.786.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	-1.2625	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccuuggggagggggggggcuuuucccaaacccccgcgggaggg
            ++++++++----++++++++++++--+++---++++++--++++++
            ++++++++||||++++++++++++--+++-||++++++--++++++
    REV:    gggggaac----cccccucuuggggggggg--ggggguuuucuccu
	
	uuccccuuggggagggggggggcuuuucccaaacccccgcgggagggguaauccucuuuugggggggggggggguucuccccccaagggggggggggggggggaggaaaaaccccccgcuucuuuauauucgaggaauaa
	.((((((((....((((((((((((..(((...((((((..((((((....))))))..)))))).)))..)))))))))))))))))))).((((.((((((........)))))).))))....(((((...))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-C09-16NOV2007-075--.819.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.245952666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agagauagaaacccuggugcuccucaucaua-ucuccuuucca
            +++-++++++++++----++++++++++---|+++++++--++
            +++-++++++++++||||++++++++++----+++++++--++
    REV:    uuugugucuuuggg----cggggaguagggagagagggggcgu
	
	agagagggggugggagaaaccacgccgcacagcggcaaauaauagagagaauaaacggaggggguugucuccucguccggaggaaggaccucucucggcggugcggccuccccguucguucgcaaccgcgccgcgcucgcaucuucgagagauagaaacccuggugcuccucaucauaucuccuuuccacuucugcgggggagagagggaugaggggcggguuucuguguuuuu
	.....(((((((.(((.......(((((...)))))........((((((.....((((.((((......)))).))))..((.....)))))))).(((((((((......((......))...))))))))).))).))))))).(((.((((((((((....((((((((((...(((((((..((....))..)))))))....)))))))))))))))))))).)))..

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-C09-16NOV2007-075--.823.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.245952666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agagauagaaacccuggugcuccucaucaua-ucuccuuucca
            +++-++++++++++----++++++++++---|+++++++--++
            +++-++++++++++||||++++++++++----+++++++--++
    REV:    uuugugucuuuggg----cggggaguagggagagagggggcgu
	
	agggggugggagaaaccacgccgcacagcggcaaauaauagagagaauaaacggaggggguugucuccucguccggaggaaggaccucucucggcggugcggccuccccguucguucgcaaccgcgccgcgcucgcaucuucgagagauagaaacccuggugcuccucaucauaucuccuuuccacuucugcgggggagagagggaugaggggcggguuucuguguuuu
	.(((((((.(((.......(((((...)))))........((((((.....((((.((((......)))).))))..((.....)))))))).(((((((((......((......))...))))))))).))).))))))).(((.((((((((((....((((((((((...(((((((..((....))..)))))))....)))))))))))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-C09-16NOV2007-075--.833.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0.234618999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auagaaacccuggugcuccucaucaua-ucuccuuucca
            ++++++++++----++++++++++---|+++++++--++
            ++++++++++||||++++++++++----+++++++--++
    REV:    ugucuuuggg----cggggaguagggagagagggggcgu
	
	agaaaccacgccgcacagcggcaaauaauagagagaauaaacggaggggguugucuccucguccggaggaaggaccucucucggcggugcggccuccccguucguucgcaaccgcgccgcgcucgcaucuucgagagauagaaacccuggugcuccucaucauaucuccuuuccacuucugcgggggagagagggaugaggggcggguuucuguguuuuuuuauuacaauca
	.((......(((((...)))))...(((((((((((.....((..(((((((...(((((.....)))))..)))))))..))(((((((((......((......))...))))))))).((((......))))..((((((((((....((((((((((...(((((((..((....))..)))))))....)))))))))))))))))))).)))))))))))...)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-C09-16NOV2007-075--.841.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0.234618999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auagaaacccuggugcuccucaucaua-ucuccuuucca
            ++++++++++----++++++++++---|+++++++--++
            ++++++++++||||++++++++++----+++++++--++
    REV:    ugucuuuggg----cggggaguagggagagagggggcgu
	
	cgccgcacagcggcaaauaauagagagaauaaacggaggggguugucuccucguccggaggaaggaccucucucggcggugcggccuccccguucguucgcaaccgcgccgcgcucgcaucuucgagagauagaaacccuggugcuccucaucauaucuccuuuccacuucugcgggggagagagggaugaggggcggguuucuguguuuuuuuauuac
	.(((((...)))))...(((((((((((.....((..(((((((...(((((.....)))))..)))))))..))(((((((((......((......))...))))))))).((((......))))..((((((((((....((((((((((...(((((((..((....))..)))))))....)))))))))))))))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-C09-16NOV2007-075--.844.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.159118166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaauaaacggaggggguugucucc-ucguccggagg
            +++--+++++-+++++++++--++|+++---+++++
            +++--+++++|+++++++++-|++-+++--|+++++
    REV:    cuugcuugcc-ccuccggcgu-ggcggcuc-ucucc
	

>LUSHE1NG-RP-260-C09-16NOV2007-075--.844.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	0.297458333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagauagaaacccuggugcuccucaucaua-ucuccuuucca
            ++++-++++++++++----++++++++++---|+++++++--++
            ++++-++++++++++||||++++++++++----+++++++--++
    REV:    uuuugugucuuuggg----cggggaguagggagagagggggcgu
	
	cgcacagcggcaaauaauagagagaauaaacggaggggguugucuccucguccggaggaaggaccucucucggcggugcggccuccccguucguucgcaaccgcgccgcgcucgcaucuucgagagauagaaacccuggugcuccucaucauaucuccuuuccacuucugcgggggagagagggaugaggggcggguuucuguguuuuu
	.((...(((((............(((..(((((.(((((((((..(((((...(((((.....)))))..))).)).))))))))))))))..)))((....)))))))....))......((((.((((((((((....((((((((((...(((((((..((....))..)))))))....)))))))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-C09-16NOV2007-075--.849.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.159118166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaauaaacggaggggguugucucc-ucguccggagg
            +++--+++++-+++++++++--++|+++---+++++
            +++--+++++|+++++++++-|++-+++--|+++++
    REV:    cuugcuugcc-ccuccggcgu-ggcggcuc-ucucc
	

>LUSHE1NG-RP-260-C09-16NOV2007-075--.849.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0.234618999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auagaaacccuggugcuccucaucaua-ucuccuuucca
            ++++++++++----++++++++++---|+++++++--++
            ++++++++++||||++++++++++----+++++++--++
    REV:    ugucuuuggg----cggggaguagggagagagggggcgu
	
	agcggcaaauaauagagagaauaaacggaggggguugucuccucguccggaggaaggaccucucucggcggugcggccuccccguucguucgcaaccgcgccgcgcucgcaucuucgagagauagaaacccuggugcuccucaucauaucuccuuuccacuucugcgggggagagagggaugaggggcggguuucugug
	.(((((............(((..(((((.(((((((((..(((((...(((((.....)))))..))).)).))))))))))))))..)))((....))))))).((((......))))..((((((((((....((((((((((...(((((((..((....))..)))))))....)))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-C09-16NOV2007-075--.857.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0.234618999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auagaaacccuggugcuccucaucaua-ucuccuuucca
            ++++++++++----++++++++++---|+++++++--++
            ++++++++++||||++++++++++----+++++++--++
    REV:    ugucuuuggg----cggggaguagggagagagggggcgu
	
	auaauagagagaauaaacggaggggguugucuccucguccggaggaaggaccucucucggcggugcggccuccccguucguucgcaaccgcgccgcgcucgcaucuucgagagauagaaacccuggugcuccucaucauaucuccuuuccacuucugcgggggagagagggaugaggggcggguuucuguguuuuuuuauuac
	.(((((((((((.....((..(((((((...(((((.....)))))..)))))))..))(((((((((......((......))...))))))))).((((......))))..((((((((((....((((((((((...(((((((..((....))..)))))))....)))))))))))))))))))).))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-C09-16NOV2007-075--.862.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0.234618999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auagaaacccuggugcuccucaucaua-ucuccuuucca
            ++++++++++----++++++++++---|+++++++--++
            ++++++++++||||++++++++++----+++++++--++
    REV:    ugucuuuggg----cggggaguagggagagagggggcgu
	
	agagagaauaaacggaggggguugucuccucguccggaggaaggaccucucucggcggugcggccuccccguucguucgcaaccgcgccgcgcucgcaucuucgagagauagaaacccuggugcuccucaucauaucuccuuuccacuucugcgggggagagagggaugaggggcggguuucuguguuuuu
	.((((((.....((((.((((......)))).))))..((.....)))))))).(((((((((......((......))...))))))))).((((......))))..((((((((((....((((((((((...(((((((..((....))..)))))))....))))))))))))))))))))......

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-C09-16NOV2007-075--.864.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	0.297458333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagauagaaacccuggugcuccucaucaua-ucuccuuucca
            ++++-++++++++++----++++++++++---|+++++++--++
            ++++-++++++++++||||++++++++++----+++++++--++
    REV:    uuuugugucuuuggg----cggggaguagggagagagggggcgu
	
	agagaauaaacggaggggguugucuccucguccggaggaaggaccucucucggcggugcggccuccccguucguucgcaaccgcgccgcgcucgcaucuucgagagauagaaacccuggugcuccucaucauaucuccuuuccacuucugcgggggagagagggaugaggggcggguuucuguguuuuu
	.(((......((..(((((((...(((((.....)))))..)))))))..))(((((((((......((......))...))))))))).)))........((((.((((((((((....((((((((((...(((((((..((....))..)))))))....)))))))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-C09-16NOV2007-075--.876.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0.234618999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auagaaacccuggugcuccucaucaua-ucuccuuucca
            ++++++++++----++++++++++---|+++++++--++
            ++++++++++||||++++++++++----+++++++--++
    REV:    ugucuuuggg----cggggaguagggagagagggggcgu
	
	gaggggguugucuccucguccggaggaaggaccucucucggcggugcggccuccccguucguucgcaaccgcgccgcgcucgcaucuucgagagauagaaacccuggugcuccucaucauaucuccuuuccacuucugcgggggagagagggaugaggggcggguuucugug
	(((((((((...(((((.....)))))..)))))).))).(((((((((......((......))...))))))))).((((......))))..((((((((((....((((((((((...(((((((..((....))..)))))))....)))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-C09-16NOV2007-075--.899.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	0.276121999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagaaacccuggugcuccucaucaua-ucuccuuucca
            +++++++++----++++++++++---|+++++++--++
            +++++++++||||++++++++++----+++++++--++
    REV:    gucuuuggg----cggggaguagggagagagggggcgu
	
	aggaaggaccucucucggcggugcggccuccccguucguucgcaaccgcgccgcgcucgcaucuucgagagauagaaacccuggugcuccucaucauaucuccuuuccacuucugcgggggagagagggaugaggggcggguuucuguguuuuuuua
	.((((((((.(((((((((((((((((.....((......)).......))))))).))).....)))))))(((((((((....((((((((((...(((((((..((....))..)))))))....))))))))))))))))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-C09-16NOV2007-075--.908.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	0.0815189999999994	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaacccuggugcuccucaucaua-ucuccuuucca
            ++++++++----++++++++++---|+++++++--++
            ++++++++||||++++++++++----+++++++--++
    REV:    ucuuuggg----cggggaguagggagagagggggcgu
	
	cucucucggcggugcggccuccccguucguucgcaaccgcgccgcgcucgcaucuucgagagauagaaacccuggugcuccucaucauaucuccuuuccacuucugcgggggagagagggaugaggggcggguuucuguguuuuuuuauuacaaucaacaca
	.(((((((((((((((((.....((......)).......))))))).))).....))))))).((((((((....((((((((((...(((((((..((....))..)))))))....))))))))))))))))))(((((..((......))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-C09-16NOV2007-075--.916.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0.234618999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auagaaacccuggugcuccucaucaua-ucuccuuucca
            ++++++++++----++++++++++---|+++++++--++
            ++++++++++||||++++++++++----+++++++--++
    REV:    ugucuuuggg----cggggaguagggagagagggggcgu
	
	gcggugcggccuccccguucguucgcaaccgcgccgcgcucgcaucuucgagagauagaaacccuggugcuccucaucauaucuccuuuccacuucugcgggggagagagggaugaggggcggguuucugug
	(((((((((......((......))...))))))))).((((......))))..((((((((((....((((((((((...(((((((..((....))..)))))))....)))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-C09-16NOV2007-075--.938.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	0.297458333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagauagaaacccuggugcuccucaucaua-ucuccuuucca
            ++++-++++++++++----++++++++++---|+++++++--++
            ++++-++++++++++||||++++++++++----+++++++--++
    REV:    uuuugugucuuuggg----cggggaguagggagagagggggcgu
	
	ucgcaaccgcgccgcgcucgcaucuucgagagauagaaacccuggugcuccucaucauaucuccuuuccacuucugcgggggagagagggaugaggggcggguuucuguguuuuu
	.(((....)))..((....))......((((.((((((((((....((((((((((...(((((((..((....))..)))))))....)))))))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-C09-16NOV2007-075--.945.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	0.297458333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagauagaaacccuggugcuccucaucaua-ucuccuuucca
            ++++-++++++++++----++++++++++---|+++++++--++
            ++++-++++++++++||||++++++++++----+++++++--++
    REV:    uuuugugucuuuggg----cggggaguagggagagagggggcgu
	
	cgcgccgcgcucgcaucuucgagagauagaaacccuggugcuccucaucauaucuccuuuccacuucugcgggggagagagggaugaggggcggguuucuguguuuuu
	.(((.......)))......((((.((((((((((....((((((((((...(((((((..((....))..)))))))....)))))))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-C09-16NOV2007-075--.950.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	0.297458333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagauagaaacccuggugcuccucaucaua-ucuccuuucca
            ++++-++++++++++----++++++++++---|+++++++--++
            ++++-++++++++++||||++++++++++----+++++++--++
    REV:    uuuugugucuuuggg----cggggaguagggagagagggggcgu
	
	cgcgcucgcaucuucgagagauagaaacccuggugcuccucaucauaucuccuuuccacuucugcgggggagagagggaugaggggcggguuucuguguuuuu
	.((....))......((((.((((((((((....((((((((((...(((((((..((....))..)))))))....)))))))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-C09-16NOV2007-075--.953.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0.234618999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auagaaacccuggugcuccucaucaua-ucuccuuucca
            ++++++++++----++++++++++---|+++++++--++
            ++++++++++||||++++++++++----+++++++--++
    REV:    ugucuuuggg----cggggaguagggagagagggggcgu
	
	gcucgcaucuucgagagauagaaacccuggugcuccucaucauaucuccuuuccacuucugcgggggagagagggaugaggggcggguuucugug
	.((((......))))..((((((((((....((((((((((...(((((((..((....))..)))))))....)))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-C09-16NOV2007-075--.964.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	0.297458333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagagauagaaacccuggugcuccucaucaua-ucuccuuucca
            ++++-++++++++++----++++++++++---|+++++++--++
            ++++-++++++++++||||++++++++++----+++++++--++
    REV:    uuuugugucuuuggg----cggggaguagggagagagggggcgu
	
	cgagagauagaaacccuggugcuccucaucauaucuccuuuccacuucugcgggggagagagggaugaggggcggguuucuguguuuuu
	.((((.((((((((((....((((((((((...(((((((..((....))..)))))))....)))))))))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-C09-16NOV2007-075--.969.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0.234618999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auagaaacccuggugcuccucaucaua-ucuccuuucca
            ++++++++++----++++++++++---|+++++++--++
            ++++++++++||||++++++++++----+++++++--++
    REV:    ugucuuuggg----cggggaguagggagagagggggcgu
	
	gauagaaacccuggugcuccucaucauaucuccuuuccacuucugcgggggagagagggaugaggggcggguuucugug
	.((((((((((....((((((((((...(((((((..((....))..)))))))....)))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-C09-16NOV2007-075--.971.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	0.0815189999999994	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaacccuggugcuccucaucaua-ucuccuuucca
            ++++++++----++++++++++---|+++++++--++
            ++++++++||||++++++++++----+++++++--++
    REV:    ucuuuggg----cggggaguagggagagagggggcgu
	
	uagaaacccuggugcuccucaucauaucuccuuuccacuucugcgggggagagagggaugaggggcggguuucuguguuuuuuuauuacaaucaacaca
	.((((((((....((((((((((...(((((((..((....))..)))))))....))))))))))))))))))(((((..((......))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-D06-16NOV2007-042--.583.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.127400666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuccggaguugu--guuccccgggggg--gguuu
            +++++++++++---||++--++++-+++-||+++++
            +++++++++++-----++--++++-+++---+++++
    REV:    ggggggccuuaucuuuuagaggguguccacaccaaa
	
	caaucccgucgccauuucugcuuuuuuucuccggaguuguguuccccgggggggguuuuucuaaaaccacaccugugggagauuuucuauuccggggggggggguuccccucccaagggggggggggggggggaaaggccgcccuuuuuuccgggaaaaauaaauuuuuuuuuguggauacccccccccg
	.((((((...((.......)).....(((((((((((...((..((((.(((.(((((.....)))))...))).))))..)).....))))))))))).))))))(((((((....)))))))(((((((((.((((....))))...((((.((((((.......)))))).))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-D06-16NOV2007-042--.583.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	-1.35359	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuccggaguugug---uuccc-cgggggggguuu
            +++++++++++----|||+++++|++++---+++++
            +++++++++++-------+++++-++++---+++++
    REV:    ggggggccuuaucuuuuagaggguguccacaccaaa
	
	caaucccgucgccauuucugcuuuuuuucuccggaguuguguuccccgggggggguuuuucuaaaaccacaccugugggagauuuucuauuccggggggggggguuccccucccaagggggggggggggggggaaaggccgcccuuuuuuccgggaaaaauaaauuuuuuuuuguggauacccccccccg
	.((((((...((.......)).....(((((((((((....(((((((((...(((((.....)))))...)))).))))).......))))))))))).))))))(((((((....)))))))(((((((((.((((....))))...((((.((((((.......)))))).))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-D06-16NOV2007-042--.585.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	0.0598053333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuuucuccggaguugu--guuccccgggggg--gguuu
            +++++--+++++++++---||++--++++-+++-||+++++
            +++++--+++++++++-----++--++++-+++---+++++
    REV:    gggggggggggccuuaucuuuuagaggguguccacaccaaa
	
	aucccgucgccauuucugcuuuuuuucuccggaguuguguuccccgggggggguuuuucuaaaaccacaccugugggagauuuucuauuccggggggggggguuccccucccaagggggggggggggggggaaaggccgcccuuuuuuccgggaa
	.((((....((........(((((..(((((((((...((..((((.(((.(((((.....)))))...))).))))..)).....)))))))))..)))))..(((((((....))))))).)).((..((((((....))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-D06-16NOV2007-042--.585.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-0.573959166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuuucuccggaguugug---uuccc-cgggggggguuu
            +++++--+++++++++----|||+++++|++++---+++++
            +++++--+++++++++-------+++++-++++---+++++
    REV:    gggggggggggccuuaucuuuuagaggguguccacaccaaa
	
	aucccgucgccauuucugcuuuuuuucuccggaguuguguuccccgggggggguuuuucuaaaaccacaccugugggagauuuucuauuccggggggggggguuccccucccaagggggggggggggggggaaaggccgcccuuuuuuccgggaa
	.((((....((........(((((..(((((((((....(((((((((...(((((.....)))))...)))).))))).......)))))))))..)))))..(((((((....))))))).)).((..((((((....))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-D06-16NOV2007-042--.585.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.0705746666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuucuccggaguugu--guuccccgggggg--gguuu
            ++++--+++++++++---||++--++++-+++-||+++++
            ++++--+++++++++-----++--++++-+++---+++++
    REV:    ggggggggggccuuaucuuuuagaggguguccacaccaaa
	
	aucccgucgccauuucugcuuuuuuucuccggaguuguguuccccgggggggguuuuucuaaaaccacaccugugggagauuuucuauuccggggggggggguuccccucccaagggggggggggggggggaaaggccgcccuuuuuuccgggaa
	.((((...............((((..(((((((((...((..((((.(((.(((((.....)))))...))).))))..)).....)))))))))..))))..(((((((((....))))))))).((..((((((....))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-D06-16NOV2007-042--.596.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-0.694942500000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuucuccggaguugug---uuccc-cgggggggguuu
            ++++--+++++++++----|||+++++|++++---+++++
            ++++--+++++++++-------+++++-++++---+++++
    REV:    ggggggggggccuuaucuuuuagaggguguccacaccaaa
	
	auuucugcuuuuuuucuccggaguuguguuccccgggggggguuuuucuaaaaccacaccugugggagauuuucuauuccggggggggggguuccccucccaagggggggggggggggggaaaggccgcccuuuuuuccgggaaaa
	.(((((...((((..(((((((((....(((((((((...(((((.....)))))...)))).))))).......)))))))))..))))..(((((((((....))))))))).((..((((((....))))))..)).))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-D06-16NOV2007-042--.596.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.0705746666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuucuccggaguugu--guuccccgggggg--gguuu
            ++++--+++++++++---||++--++++-+++-||+++++
            ++++--+++++++++-----++--++++-+++---+++++
    REV:    ggggggggggccuuaucuuuuagaggguguccacaccaaa
	
	auuucugcuuuuuuucuccggaguuguguuccccgggggggguuuuucuaaaaccacaccugugggagauuuucuauuccggggggggggguuccccucccaagggggggggggggggggaaaggccgcccuuuuuuccgggaaaa
	.(((((...((((..(((((((((...((..((((.(((.(((((.....)))))...))).))))..)).....)))))))))..))))..(((((((((....))))))))).((..((((((....))))))..)).))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-D10-16NOV2007-074--.569.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.0682949999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaugaaucaggga-gaga-----aagagagaugggaucccccuuucucu
            +++++--++-++++-|+++-|||||+++++++++----+++++++++++++
            +++++--++-++++--+++------+++++++++--||+++++++++++++
    REV:    uuuugaguguuccccacucaauaucuucuuuuuggg--ggggggaaagggg
	
	gccauuguuuaguuuagaagacgaaggagacgaagaaagagaaugaaucagggagagaaagagagaugggaucccccuuucucuuuucggggaaaggggggggguuuuucuucuauaacucaccccuugugaguuuuaucuuuuuugugggggggggugguuuuccccccccacgggggggg
	.((.((((((........)))))).))............(((((..((.((((.(((.(((((((((....(((((((((((((....)))))))))))))..)))))))))......)))..)))).))..)))))..((..((((((((((((((......))))))))))))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-D10-16NOV2007-074--.569.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.0682949999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaugaaucaggga-gaga-----aagagagaugggaucccccuuucucu
            +++++--++-++++-|+++-|||||+++++++++----+++++++++++++
            +++++--++-++++--+++------+++++++++--||+++++++++++++
    REV:    uuuugaguguuccccacucaauaucuucuuuuuggg--ggggggaaagggg
	
	gccauuguuuaguuuagaagacgaaggagacgaagaaagagaaugaaucagggagagaaagagagaugggaucccccuuucucuuuucggggaaaggggggggguuuuucuucuauaacucaccccuugugaguuuuaucuuuuuugugggggggggugguuuuccccccccacgggggggg
	.((.((((((........)))))).))............(((((..((.((((.(((.(((((((((....(((((((((((((....)))))))))))))..)))))))))......)))..)))).))..)))))..((((((((((((((((((......)))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-D10-16NOV2007-074--.579.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.0682949999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaugaaucaggga-gaga-----aagagagaugggaucccccuuucucu
            +++++--++-++++-|+++-|||||+++++++++----+++++++++++++
            +++++--++-++++--+++------+++++++++--||+++++++++++++
    REV:    uuuugaguguuccccacucaauaucuucuuuuuggg--ggggggaaagggg
	
	aguuuagaagacgaaggagacgaagaaagagaaugaaucagggagagaaagagagaugggaucccccuuucucuuuucggggaaaggggggggguuuuucuucuauaacucaccccuugugaguuuuaucuuuuuugugggggggggugguuuuccccccccacgggggggg
	.(((.....))).................(((((..((.((((.(((.(((((((((....(((((((((((((....)))))))))))))..)))))))))......)))..)))).))..)))))..((((((((((((((((((......)))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-D10-16NOV2007-074--.579.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.0682949999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaugaaucaggga-gaga-----aagagagaugggaucccccuuucucu
            +++++--++-++++-|+++-|||||+++++++++----+++++++++++++
            +++++--++-++++--+++------+++++++++--||+++++++++++++
    REV:    uuuugaguguuccccacucaauaucuucuuuuuggg--ggggggaaagggg
	
	aguuuagaagacgaaggagacgaagaaagagaaugaaucagggagagaaagagagaugggaucccccuuucucuuuucggggaaaggggggggguuuuucuucuauaacucaccccuugugaguuuuaucuuuuuugugggggggggugguuuuccccccccacgggggggg
	.(((.....))).................(((((..((.((((.(((.(((((((((....(((((((((((((....)))))))))))))..)))))))))......)))..)))).))..)))))..((..((((((((((((((......))))))))))))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-D10-16NOV2007-074--.593.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.0682949999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaugaaucaggga-gaga-----aagagagaugggaucccccuuucucu
            +++++--++-++++-|+++-|||||+++++++++----+++++++++++++
            +++++--++-++++--+++------+++++++++--||+++++++++++++
    REV:    uuuugaguguuccccacucaauaucuucuuuuuggg--ggggggaaagggg
	
	aggagacgaagaaagagaaugaaucagggagagaaagagagaugggaucccccuuucucuuuucggggaaaggggggggguuuuucuucuauaacucaccccuugugaguuuuaucuuuuuugugggggggggugguuuuccccccccacgggggggg
	...............(((((..((.((((.(((.(((((((((....(((((((((((((....)))))))))))))..)))))))))......)))..)))).))..)))))..((((((((((((((((((......)))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-D10-16NOV2007-074--.593.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.0682949999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaugaaucaggga-gaga-----aagagagaugggaucccccuuucucu
            +++++--++-++++-|+++-|||||+++++++++----+++++++++++++
            +++++--++-++++--+++------+++++++++--||+++++++++++++
    REV:    uuuugaguguuccccacucaauaucuucuuuuuggg--ggggggaaagggg
	
	aggagacgaagaaagagaaugaaucagggagagaaagagagaugggaucccccuuucucuuuucggggaaaggggggggguuuuucuucuauaacucaccccuugugaguuuuaucuuuuuugugggggggggugguuuuccccccccacgggggggg
	...............(((((..((.((((.(((.(((((((((....(((((((((((((....)))))))))))))..)))))))))......)))..)))).))..)))))..((..((((((((((((((......))))))))))))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-D10-16NOV2007-074--.607.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.0682949999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaugaaucaggga-gaga-----aagagagaugggaucccccuuucucu
            +++++--++-++++-|+++-|||||+++++++++----+++++++++++++
            +++++--++-++++--+++------+++++++++--||+++++++++++++
    REV:    uuuugaguguuccccacucaauaucuucuuuuuggg--ggggggaaagggg
	
	gagaaugaaucagggagagaaagagagaugggaucccccuuucucuuuucggggaaaggggggggguuuuucuucuauaacucaccccuugugaguuuuaucuuuuuugugggggggggugguuuuccccccccacgggggggg
	.(((((..((.((((.(((.(((((((((....(((((((((((((....)))))))))))))..)))))))))......)))..)))).))..)))))..((((((((((((((((((......)))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-D10-16NOV2007-074--.607.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	0.0682949999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaaugaaucaggga-gaga-----aagagagaugggaucccccuuucucu
            +++++--++-++++-|+++-|||||+++++++++----+++++++++++++
            +++++--++-++++--+++------+++++++++--||+++++++++++++
    REV:    uuuugaguguuccccacucaauaucuucuuuuuggg--ggggggaaagggg
	
	gagaaugaaucagggagagaaagagagaugggaucccccuuucucuuuucggggaaaggggggggguuuuucuucuauaacucaccccuugugaguuuuaucuuuuuugugggggggggugguuuuccccccccacgggggggg
	.(((((..((.((((.(((.(((((((((....(((((((((((((....)))))))))))))..)))))))))......)))..)))).))..)))))..((..((((((((((((((......))))))))))))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F03-16NOV2007-021--.356.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	1.22714433333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accuguguuaucaugccaag---uuguucuuca
            ++++++++--++--+++++-|||++++---+++
            ++++++++--++||+++++----++++-||+++
    REV:    uggacacaucag--ugguuugaaaacgu--agu
	
	acaguguuaccugguacagaaaugucagcgugaaaaucacuggaaaccuguguuaucaugccaaguuguucuucaucuuuugaugcaaaaguuuggugacuacacagguc
	.((((((((((((..(((....)))))).))))....)))))...((((((((..((..(((((.((((...(((.....))).))))....)))))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F03-16NOV2007-021--.400.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	1.22714433333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    accuguguuaucaugccaag---uuguucuuca
            ++++++++--++--+++++-|||++++---+++
            ++++++++--++||+++++----++++-||+++
    REV:    uggacacaucag--ugguuugaaaacgu--agu
	
	aaccuguguuaucaugccaaguuguucuucaucuuuugaugcaaaaguuuggugacuacacagguc
	.((((((((..((..(((((.((((...(((.....))).))))....)))))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.770.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.06	MeanVal:	-0.908841666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuuccuucaacaaaacaccccgcgggg---gggaggaggg
            ++++++++++--------+++++++++-|||+++-----++
            ++++++++++-|||||||+++++++++----+++----|++
    REV:    ggaggggggug-------ggggugcucgacacccaaua-uc
	
	aagaaaacagggggguuuuucuccccggggaaaaccccccccgggggggcuccuccucguuuucuccaccccgcgcgcgcguuuauagggaaaaaaaccguuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggaggggugagggguggg
	.(((((((..(((((....(((((((((((........)))))))))))..)))))..)))))))(((((((.(((...........((........))......(((((((((((..((((((((....))))))))..)))))))))))..((((((((((........(((((((((.(((.....((.......))....)))....))))))))).)))))))))).))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.770.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.06	MeanVal:	-0.908841666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuuccuucaacaaaacaccccgcgggg---gggaggaggg
            ++++++++++--------+++++++++-|||+++-----++
            ++++++++++-|||||||+++++++++----+++----|++
    REV:    ggaggggggug-------ggggugcucgacacccaaua-uc
	
	aagaaaacagggggguuuuucuccccggggaaaaccccccccgggggggcuccuccucguuuucuccaccccgcgcgcgcguuuauagggaaaaaaaccguuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggaggggugagggguggg
	.(((((((..(((((....(((((((((((........)))))))))))..)))))..)))))))(((((((.(((...........((........))......(((((((..((..((((((((....))))))))..))..)))))))..((((((((((........(((((((((.(((.....((.......))....)))....))))))))).)))))))))).))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.778.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.24202666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuccuccucguuuucuccaccccgcgcgcgc-gu---uuauag
            +++++++-++-++--+++++++++-++++-++|++|||++++++
            +++++++-++-++--+++++++++|++++-++-++---++++++
    REV:    uggggaguggggaggggggugggg-gugcucgacacccaauauc
	
	agggggguuuuucuccccggggaaaaccccccccgggggggcuccuccucguuuucuccaccccgcgcgcgcguuuauagggaaaaaaaccguuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggaggggugaggggug
	.(((((((((((((.....)))))))))))))........(((((((.((.((..(((((((((.((((.((((((((((.................(((((((..((..((((((((....))))))))..))..))))))).((((((((((.........(((....))).))))))))))......))))))...)).)).)))))))))))))..)).)).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.778.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.24202666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuccuccucguuuucuccaccccgcgcgcgc-gu---uuauag
            +++++++-++-++--+++++++++-++++-++|++|||++++++
            +++++++-++-++--+++++++++|++++-++-++---++++++
    REV:    uggggaguggggaggggggugggg-gugcucgacacccaauauc
	
	agggggguuuuucuccccggggaaaaccccccccgggggggcuccuccucguuuucuccaccccgcgcgcgcguuuauagggaaaaaaaccguuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggaggggugaggggug
	.(((((((((((((.....)))))))))))))........(((((((.((.((..(((((((((.((((.((((((((((.................(((((((((((..((((((((....))))))))..))))))))))).((((((((((.........(((....))).))))))))))......))))))...)).)).)))))))))))))..)).)).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.789.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.4464845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuccucguuuucuccaccccgcgcgcgc-gu---uuauag
            +++++-------+++++++++-++++-++|++|||++++++
            +++++|||||||+++++++++|++++-++-++---++++++
    REV:    ggagg-------ggggugggg-gugcucgacacccaauauc
	
	ucuccccggggaaaaccccccccgggggggcuccuccucguuuucuccaccccgcgcgcgcguuuauagggaaaaaaaccguuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggagg
	(((((((((((........)))))))))))..(((((.......(((((((((.((((.((((((((((.................(((((((((((..((((((((....))))))))..))))))))))).((((((((((.........(((....))).))))))))))......))))))...)).)).))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.789.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.4464845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuccucguuuucuccaccccgcgcgcgc-gu---uuauag
            +++++-------+++++++++-++++-++|++|||++++++
            +++++|||||||+++++++++|++++-++-++---++++++
    REV:    ggagg-------ggggugggg-gugcucgacacccaauauc
	
	ucuccccggggaaaaccccccccgggggggcuccuccucguuuucuccaccccgcgcgcgcguuuauagggaaaaaaaccguuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggagg
	(((((((((((........)))))))))))..(((((.......(((((((((.((((.((((((((((.................(((((((..((..((((((((....))))))))..))..))))))).((((((((((.........(((....))).))))))))))......))))))...)).)).))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.789.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.905308	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucucca-ccccgcgcgcgc-guuuau---agggaaaaaaaccguuuucgcccccuuuuuuucucu
            ++--++++-|++++-++++---|++++--|||+++++++-++-++-+++++-++++++++++++++++
            ++--++++--++++-++++----++++-----+++++++-++-++-+++++|++++++++++++++++
    REV:    gggggaggagggggggcgccccacaaaacaacuuccuuucuucgggggggg-gggggagagaaggggg
	
	ucuccccggggaaaaccccccccgggggggcuccuccucguuuucuccaccccgcgcgcgcguuuauagggaaaaaaaccguuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggagg
	.((((((((((........)))))))))).((((((((..((..((((.((((.((((...((((..(((((((.((.((.(((((.((((((((((((((((....))))))))))))))))))))).)).)).))))))).....))))....)))).))))..))))..))...........(((((.....)))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.803.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.905308	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucucca-ccccgcgcgcgc-guuuau---agggaaaaaaaccguuuucgcccccuuuuuuucucu
            ++--++++-|++++-++++---|++++--|||+++++++-++-++-+++++-++++++++++++++++
            ++--++++--++++-++++----++++-----+++++++-++-++-+++++|++++++++++++++++
    REV:    gggggaggagggggggcgccccacaaaacaacuuccuuucuucgggggggg-gggggagagaaggggg
	
	accccccccgggggggcuccuccucguuuucuccaccccgcgcgcgcguuuauagggaaaaaaaccguuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggagg
	.(((((....))))).((((((((..((..((((.((((.((((...((((..(((((((.((.((.(((((.((((((((((((((((....))))))))))))))))))))).)).)).))))))).....))))....)))).))))..))))..))...........(((((.....)))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.803.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.4464845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuccucguuuucuccaccccgcgcgcgc-gu---uuauag
            +++++-------+++++++++-++++-++|++|||++++++
            +++++|||||||+++++++++|++++-++-++---++++++
    REV:    ggagg-------ggggugggg-gugcucgacacccaauauc
	
	accccccccgggggggcuccuccucguuuucuccaccccgcgcgcgcguuuauagggaaaaaaaccguuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggagg
	.(((((....)))))...(((((.......(((((((((.((((.((((((((((.................(((((((((((..((((((((....))))))))..))))))))))).((((((((((.........(((....))).))))))))))......))))))...)).)).))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.803.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.4464845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuccucguuuucuccaccccgcgcgcgc-gu---uuauag
            +++++-------+++++++++-++++-++|++|||++++++
            +++++|||||||+++++++++|++++-++-++---++++++
    REV:    ggagg-------ggggugggg-gugcucgacacccaauauc
	
	accccccccgggggggcuccuccucguuuucuccaccccgcgcgcgcguuuauagggaaaaaaaccguuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggagg
	.(((((....)))))...(((((.......(((((((((.((((.((((((((((.................(((((((..((..((((((((....))))))))..))..))))))).((((((((((.........(((....))).))))))))))......))))))...)).)).))))))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.810.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-1.5939555	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucuccaccccgcgcgcgc-gu---uuauag
            ++++++++++++-++++-++|++|||++++++
            ++++++++++++|++++-++-++---++++++
    REV:    aggggggugggg-gugcucgacacccaauauc
	
	ccgggggggcuccuccucguuuucuccaccccgcgcgcgcguuuauagggaaaaaaaccguuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggag
	.(((((((....))))))).((((((((((((.((((.((((((((((.................(((((((..((..((((((((....))))))))..))..))))))).((((((((((.........(((....))).))))))))))......))))))...)).)).)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.810.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-1.5939555	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucuccaccccgcgcgcgc-gu---uuauag
            ++++++++++++-++++-++|++|||++++++
            ++++++++++++|++++-++-++---++++++
    REV:    aggggggugggg-gugcucgacacccaauauc
	
	ccgggggggcuccuccucguuuucuccaccccgcgcgcgcguuuauagggaaaaaaaccguuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggag
	.(((((((....))))))).((((((((((((.((((.((((((((((.................(((((((((((..((((((((....))))))))..))))))))))).((((((((((.........(((....))).))))))))))......))))))...)).)).)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.817.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.24202666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuccuccucguuuucuccaccccgcgcgcgc-gu---uuauag
            +++++++-++-++--+++++++++-++++-++|++|||++++++
            +++++++-++-++--+++++++++|++++-++-++---++++++
    REV:    uggggaguggggaggggggugggg-gugcucgacacccaauauc
	
	ggcuccuccucguuuucuccaccccgcgcgcgcguuuauagggaaaaaaaccguuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggaggggugaggggug
	.(((((((.((.((..(((((((((.((((.((((((((((.................(((((((((((..((((((((....))))))))..))))))))))).((((((((((.........(((....))).))))))))))......))))))...)).)).)))))))))))))..)).)).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.817.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.24202666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuccuccucguuuucuccaccccgcgcgcgc-gu---uuauag
            +++++++-++-++--+++++++++-++++-++|++|||++++++
            +++++++-++-++--+++++++++|++++-++-++---++++++
    REV:    uggggaguggggaggggggugggg-gugcucgacacccaauauc
	
	ggcuccuccucguuuucuccaccccgcgcgcgcguuuauagggaaaaaaaccguuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggaggggugaggggug
	.(((((((.((.((..(((((((((.((((.((((((((((.................(((((((..((..((((((((....))))))))..))..))))))).((((((((((.........(((....))).))))))))))......))))))...)).)).)))))))))))))..)).)).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.818.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.905308	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucucca-ccccgcgcgcgc-guuuau---agggaaaaaaaccguuuucgcccccuuuuuuucucu
            ++--++++-|++++-++++---|++++--|||+++++++-++-++-+++++-++++++++++++++++
            ++--++++--++++-++++----++++-----+++++++-++-++-+++++|++++++++++++++++
    REV:    gggggaggagggggggcgccccacaaaacaacuuccuuucuucgggggggg-gggggagagaaggggg
	
	gcuccuccucguuuucuccaccccgcgcgcgcguuuauagggaaaaaaaccguuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggagg
	.((((((((..((..((((.((((.((((...((((..(((((((.((.((.(((((.((((((((((((((((....))))))))))))))))))))).)).)).))))))).....))))....)))).))))..))))..))...........(((((.....)))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.828.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	-1.94619366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucuccaccccgcgcgcgc-gu---uuauag
            ++--+++++++++-++++-++|++|||++++++
            ++--+++++++++|++++-++-++---++++++
    REV:    gaggggggugggg-gugcucgacacccaauauc
	
	guuuucuccaccccgcgcgcgcguuuauagggaaaaaaaccguuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggagg
	.((..(((((((((.((((.((((((((((.................(((((((..((..((((((((....))))))))..))..))))))).((((((((((.........(((....))).))))))))))......))))))...)).)).)))))))))))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.828.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	-1.94619366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucuccaccccgcgcgcgc-gu---uuauag
            ++--+++++++++-++++-++|++|||++++++
            ++--+++++++++|++++-++-++---++++++
    REV:    gaggggggugggg-gugcucgacacccaauauc
	
	guuuucuccaccccgcgcgcgcguuuauagggaaaaaaaccguuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggagg
	.((..(((((((((.((((.((((((((((.................(((((((((((..((((((((....))))))))..))))))))))).((((((((((.........(((....))).))))))))))......))))))...)).)).)))))))))))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.832.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	-3.167118	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuccaccccgcgcgcgc-gu---uuauag
            ++++++++++-++++-++|++|||++++++
            ++++++++++|++++-++-++---++++++
    REV:    gggggugggg-gugcucgacacccaauauc
	
	ucuccaccccgcgcgcgcguuuauagggaaaaaaaccguuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggagg
	((((((((((.((((.((((((((((.................(((((((((((..((((((((....))))))))..))))))))))).((((((((((.........(((....))).))))))))))......))))))...)).)).))))))))))))))....

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.832.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	-3.167118	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuccaccccgcgcgcgc-gu---uuauag
            ++++++++++-++++-++|++|||++++++
            ++++++++++|++++-++-++---++++++
    REV:    gggggugggg-gugcucgacacccaauauc
	
	ucuccaccccgcgcgcgcguuuauagggaaaaaaaccguuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggagg
	((((((((((.((((.((((((((((.................(((((((..((..((((((((....))))))))..))..))))))).((((((((((.........(((....))).))))))))))......))))))...)).)).))))))))))))))....

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.834.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.06	MeanVal:	-0.908841666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuuccuucaacaaaacaccccgcgggg---gggaggaggg
            ++++++++++--------+++++++++-|||+++-----++
            ++++++++++-|||||||+++++++++----+++----|++
    REV:    ggaggggggug-------ggggugcucgacacccaaua-uc
	
	uccaccccgcgcgcgcguuuauagggaaaaaaaccguuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggaggggugagggguggg
	.(((((((.(((...........((........))......(((((((..((..((((((((....))))))))..))..)))))))..((((((((((........(((((((((.(((.....((.......))....)))....))))))))).)))))))))).))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.866.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.06	MeanVal:	-0.943858333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggg---gggaggaggg
            +++++++++++--------+++++++++-|||+++-----++
            +++++++++++-|||||||+++++++++----+++----|++
    REV:    gggaggggggug-------ggggugcucgacacccaaua-uc
	
	accguuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggaggggugagggguggg
	(((.(((..(((((((..((..((((((((....))))))))..))..))))))).(((((((((((........(((((((((.(((.....((.......))....)))....))))))))).)))))))))))..))).)))...

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.866.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.06	MeanVal:	-0.943858333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggg---gggaggaggg
            +++++++++++--------+++++++++-|||+++-----++
            +++++++++++-|||||||+++++++++----+++----|++
    REV:    gggaggggggug-------ggggugcucgacacccaaua-uc
	
	accguuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggaggggugagggguggg
	(((.(((..(((((((((((..((((((((....))))))))..))))))))))).(((((((((((........(((((((((.(((.....((.......))....)))....))))))))).)))))))))))..))).)))...

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.866.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.08	MeanVal:	-1.019241	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuuccuucaacaaaacaccccgcgggg---gggaggaggg
            +++++++++------++-+++++++++-|||+++-----++
            +++++++++-|||||++|+++++++++----+++----|++
    REV:    gggagggggg-----ug-ggggugcucgacacccaaua-uc
	
	accguuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggaggggugagggguggg
	(((.(((..(((((((..((..((((((((....))))))))..))..)))))))..(((((((((......((.(((((((((.(((.....((.......))....)))....))))))))))).)))))))))..))).)))...

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.870.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.08	MeanVal:	-1.052079	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggg---gggaggaggg
            ++++++++++------++-+++++++++-|||+++-----++
            ++++++++++-|||||++|+++++++++----+++----|++
    REV:    ggggagggggg-----ug-ggggugcucgacacccaaua-uc
	
	uuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggaggggugaggggug
	.....(((((((((((..((((((((....))))))))..))))))))))).((((((((((......((.(((((((((.(((.....((.......))....)))....))))))))))).)))))))))).........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.870.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.08	MeanVal:	-1.052079	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggg---gggaggaggg
            ++++++++++------++-+++++++++-|||+++-----++
            ++++++++++-|||||++|+++++++++----+++----|++
    REV:    ggggagggggg-----ug-ggggugcucgacacccaaua-uc
	
	uuuucgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggaggggugaggggug
	.....(((((((..((..((((((((....))))))))..))..))))))).((((((((((......((.(((((((((.(((.....((.......))....)))....))))))))))).)))))))))).........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.874.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.08	MeanVal:	-1.052079	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggg---gggaggaggg
            ++++++++++------++-+++++++++-|||+++-----++
            ++++++++++-|||||++|+++++++++----+++----|++
    REV:    ggggagggggg-----ug-ggggugcucgacacccaaua-uc
	
	cgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggaggggugaggg
	.(((((((((((..((((((((....))))))))..))))))))))).((((((((((......((.(((((((((.(((.....((.......))....)))....))))))))))).))))))))))......

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-F06-16NOV2007-038--.874.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.08	MeanVal:	-1.052079	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggg---gggaggaggg
            ++++++++++------++-+++++++++-|||+++-----++
            ++++++++++-|||||++|+++++++++----+++----|++
    REV:    ggggagggggg-----ug-ggggugcucgacacccaaua-uc
	
	cgcccccuuuuuuucucucuuugggggaagagagggggggggggggcuucuuuccuucaacaaaacaccccgcgggggggaggagggggaauaacuauaacccacagcucguggggguggggggaggggugaggg
	.(((((((..((..((((((((....))))))))..))..))))))).((((((((((......((.(((((((((.(((.....((.......))....)))....))))))))))).))))))))))......

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-G11-16NOV2007-083--.722.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	-2.25636516666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaa-acaagggggggguuuccccccc-ggga
            ++++|+++++--+++--+++++++++-|++++
            ++++-+++++--+++--+++++++++--++++
    REV:    ucuuguguucuuuucuugggggggggcucccu
	
	guggggguuuuuuuccaaagguccccccccccccugggaggaccccaaaaaaaaacccgccccucaaucaaaggggggggaaaaacccccccgggagaauaaaaaaagaaacaagggggggguuucccccccgggaaaaagccucccucggggggggguucuuuucuuguguucuacaccacg
	((((((((((((((.....((((((((........))).)))))....))))))))))..(((.........(((((((......))))))))))...........(((((((((..(((..(((((((((.((((.......))))..)))))))))..)))..))))).))))...)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-G11-16NOV2007-083--.724.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	-2.25636516666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaa-acaagggggggguuuccccccc-ggga
            ++++|+++++--+++--+++++++++-|++++
            ++++-+++++--+++--+++++++++--++++
    REV:    ucuuguguucuuuucuugggggggggcucccu
	
	ggggguuuuuuuccaaagguccccccccccccugggaggaccccaaaaaaaaacccgccccucaaucaaaggggggggaaaaacccccccgggagaauaaaaaaagaaacaagggggggguuucccccccgggaaaaagccucccucggggggggguucuuuucuuguguucuacaccacgcgcgguu
	((((((((((((.....((((((((........))).)))))....)))))))))).)).(((.......(((((((......)))))))..))).........(((((((((..(((..(((((((((.((((.......))))..)))))))))..)))..))))).))))..(((......))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-G11-16NOV2007-083--.726.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	-2.25636516666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaa-acaagggggggguuuccccccc-ggga
            ++++|+++++--+++--+++++++++-|++++
            ++++-+++++--+++--+++++++++--++++
    REV:    ucuuguguucuuuucuugggggggggcucccu
	
	ggguuuuuuuccaaagguccccccccccccugggaggaccccaaaaaaaaacccgccccucaaucaaaggggggggaaaaacccccccgggagaauaaaaaaagaaacaagggggggguuucccccccgggaaaaagccucccucggggggggguucuuuucuuguguucuacaccacgcgcgguu
	((((((((((.....((((((((........))).)))))....))))))))))..(((.........(((((((......))))))))))...........(((((((((..(((..(((((((((.((((.......))))..)))))))))..)))..))))).))))..(((......))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-G11-16NOV2007-083--.740.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	-2.25636516666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaa-acaagggggggguuuccccccc-ggga
            ++++|+++++--+++--+++++++++-|++++
            ++++-+++++--+++--+++++++++--++++
    REV:    ucuuguguucuuuucuugggggggggcucccu
	
	agguccccccccccccugggaggaccccaaaaaaaaacccgccccucaaucaaaggggggggaaaaacccccccgggagaauaaaaaaagaaacaagggggggguuucccccccgggaaaaagccucccucggggggggguucuuuucuuguguucuacaccacgcgcgguuc
	.((((((((........))).))))).........(((((((..(((.......(((((((......)))))))..))).........(((((((((..(((..(((((((((.((((.......))))..)))))))))..)))..))))).)))).......))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-G11-16NOV2007-083--.755.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	-2.25636516666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaa-acaagggggggguuuccccccc-ggga
            ++++|+++++--+++--+++++++++-|++++
            ++++-+++++--+++--+++++++++--++++
    REV:    ucuuguguucuuuucuugggggggggcucccu
	
	cugggaggaccccaaaaaaaaacccgccccucaaucaaaggggggggaaaaacccccccgggagaauaaaaaaagaaacaagggggggguuucccccccgggaaaaagccucccucggggggggguucuuuucuuguguucuacaccacgcgcgguuc
	.((((.....))))......(((((((..(((.......(((((((......)))))))..))).........(((((((((..(((..(((((((((.((((.......))))..)))))))))..)))..))))).)))).......))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-G11-16NOV2007-083--.774.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	-2.25636516666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaa-acaagggggggguuuccccccc-ggga
            ++++|+++++--+++--+++++++++-|++++
            ++++-+++++--+++--+++++++++--++++
    REV:    ucuuguguucuuuucuugggggggggcucccu
	
	aaacccgccccucaaucaaaggggggggaaaaacccccccgggagaauaaaaaaagaaacaagggggggguuucccccccgggaaaaagccucccucggggggggguucuuuucuuguguucuacaccacgcgcgguuc
	.(((((((..(((.......(((((((......)))))))..))).........(((((((((..(((..(((((((((.((((.......))))..)))))))))..)))..))))).)))).......))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-G11-16NOV2007-083--.783.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	-2.25636516666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaa-acaagggggggguuuccccccc-ggga
            ++++|+++++--+++--+++++++++-|++++
            ++++-+++++--+++--+++++++++--++++
    REV:    ucuuguguucuuuucuugggggggggcucccu
	
	ccucaaucaaaggggggggaaaaacccccccgggagaauaaaaaaagaaacaagggggggguuucccccccgggaaaaagccucccucggggggggguucuuuucuuguguucuacaccacgcgcgguu
	.(((.......(((((((......)))))))..))).........(((((((((..(((..(((((((((.((((.......))))..)))))))))..)))..))))).))))..(((......))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-G11-16NOV2007-083--.788.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	-2.25636516666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaa-acaagggggggguuuccccccc-ggga
            ++++|+++++--+++--+++++++++-|++++
            ++++-+++++--+++--+++++++++--++++
    REV:    ucuuguguucuuuucuugggggggggcucccu
	
	aucaaaggggggggaaaaacccccccgggagaauaaaaaaagaaacaagggggggguuucccccccgggaaaaagccucccucggggggggguucuuuucuuguguucuacaccacgcgcgguu
	.((...(((((((......)))))))..))..........(((((((((..(((..(((((((((.((((.......))))..)))))))))..)))..))))).))))..(((......))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-G11-16NOV2007-083--.793.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	-2.25636516666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaa-acaagggggggguuuccccccc-ggga
            ++++|+++++--+++--+++++++++-|++++
            ++++-+++++--+++--+++++++++--++++
    REV:    ucuuguguucuuuucuugggggggggcucccu
	
	aggggggggaaaaacccccccgggagaauaaaaaaagaaacaagggggggguuucccccccgggaaaaagccucccucggggggggguucuuuucuuguguucuacaccacgcgcgguu
	.(((((((......)))))))..............(((((((((..(((..(((((((((.((((.......))))..)))))))))..)))..))))).))))..(((......))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-G11-16NOV2007-083--.827.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	-2.25636516666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agaa-acaagggggggguuuccccccc-ggga
            ++++|+++++--+++--+++++++++-|++++
            ++++-+++++--+++--+++++++++--++++
    REV:    ucuuguguucuuuucuugggggggggcucccu
	
	aagaaacaagggggggguuucccccccgggaaaaagccucccucggggggggguucuuuucuuguguucuacaccacgcgcgguu
	.(((((((((..(((..(((((((((.((((.......))))..)))))))))..)))..))))).))))..(((......))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-H06-16NOV2007-034--.615.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	-3.8094335	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-caaaggg------gggggggggggcaaaa
            +++|+++++++||||||+++++++++++-++++
            +++-+++++++------+++++++++++-++++
    REV:    gggcguuuuccccggugccccccccccccuuuu
	
	cccccaaaggggggggggggggcaaaaacccccccuuuuccccccccccccguggccccuuuugcgggu
	.(((((((((((((((((((((.((((........)))).)))))))))))......))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-H07-16NOV2007-049--.757.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-0.641763000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuggggcgccguuuccucccucccuagaauccgugugccc
            ++++++++-++-+++--+++++++++++---++++--+++++
            ++++++++|++|+++--+++++++++++-||++++--+++++
    REV:    aaaauccc-cg-caagagaggggggggug--ggguuugcggg
	
	ccgauuccccggggauaaguccgggacccgccacagaaaaauuucaaaaaaggaagccauauaaaaaauuuuggggcgccguuuccucccucccuagaauccgugugcccucggggcguuugggguggggggggagagaacgccccuaaaaagggggaguugaauuauaauaaaaaucucuuggggccgcgcuuuuuuuuaccccccgggggaggggggggagauaagggguuuuucccucca
	.(((((((((..((.....(((.((.....))...(((....)))......)))..))..........((((((((.((.(((..(((((((((((...((((..(((((...)))))..)))).)))))))))))..)))))))))))))..)))))))))..............((((((((((.................))))))))))((((((..((((.....))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-H07-16NOV2007-049--.760.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-0.641763000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuggggcgccguuuccucccucccuagaauccgugugccc
            ++++++++-++-+++--+++++++++++---++++--+++++
            ++++++++|++|+++--+++++++++++-||++++--+++++
    REV:    aaaauccc-cg-caagagaggggggggug--ggguuugcggg
	
	auuccccggggauaaguccgggacccgccacagaaaaauuucaaaaaaggaagccauauaaaaaauuuuggggcgccguuuccucccucccuagaauccgugugcccucggggcguuugggguggggggggagagaacgccccuaaaaagggggaguugaauuauaauaaaaaucucuuggggccgcgcuuuuuuuuaccccccgggggaggggggggagauaagggguuuuucccucca
	.((((((((((........((......)).............((((((((..(((..........((((((((.((.(((..(((((((((((...((((..(((((...)))))..)))).)))))))))))..))))))))))))).((((((.(((........)))...))))))..)))....))))))))....))))))))))((((((..((((.....))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-H07-16NOV2007-049--.760.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-0.641763000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuggggcgccguuuccucccucccuagaauccgugugccc
            ++++++++-++-+++--+++++++++++---++++--+++++
            ++++++++|++|+++--+++++++++++-||++++--+++++
    REV:    aaaauccc-cg-caagagaggggggggug--ggguuugcggg
	
	auuccccggggauaaguccgggacccgccacagaaaaauuucaaaaaaggaagccauauaaaaaauuuuggggcgccguuuccucccucccuagaauccgugugcccucggggcguuugggguggggggggagagaacgccccuaaaaagggggaguugaauuauaauaaaaaucucuuggggccgcgcuuuuuuuuaccccccgggggaggggggggagauaagggguuuuucccucca
	.((((((((((..((((.(((..(((.((.........((((......)))).............((((((((.((.(((..(((((((((((...((((..(((((...)))))..)))).)))))))))))..))))))))))))).)).((((..................)))).))).))).)))).........))))))))))((((((..((((.....))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-H07-16NOV2007-049--.780.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-0.641763000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuggggcgccguuuccucccucccuagaauccgugugccc
            ++++++++-++-+++--+++++++++++---++++--+++++
            ++++++++|++|+++--+++++++++++-||++++--+++++
    REV:    aaaauccc-cg-caagagaggggggggug--ggguuugcggg
	
	ggacccgccacagaaaaauuucaaaaaaggaagccauauaaaaaauuuuggggcgccguuuccucccucccuagaauccgugugcccucggggcguuugggguggggggggagagaacgccccuaaaaagggggaguugaauuauaauaaaaaucucuuggggccgcgcuuuuuuuuaccccccgggggaggggggggagauaagggguuuuucccucca
	.(((((.((.........((((......)))).............((((((((.((.(((..(((((((((((...((((..(((((...)))))..)))).)))))))))))..))))))))))))).)).)).)))...............((((((((((.................))))))))))((((((..((((.....))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-H07-16NOV2007-049--.791.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-0.641763000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuggggcgccguuuccucccucccuagaauccgugugccc
            ++++++++-++-+++--+++++++++++---++++--+++++
            ++++++++|++|+++--+++++++++++-||++++--+++++
    REV:    aaaauccc-cg-caagagaggggggggug--ggguuugcggg
	
	agaaaaauuucaaaaaaggaagccauauaaaaaauuuuggggcgccguuuccucccucccuagaauccgugugcccucggggcguuugggguggggggggagagaacgccccuaaaaagggggaguugaauuauaauaaaaaucucuuggggccgcgcuuuuuuuuaccccccgggggaggggggggagauaagggguuuuucc
	.((((((((((..((((((((((...........((((((((.((.(((..(((((((((((...((((..(((((...)))))..)))).)))))))))))..))))))))))))).((((((.(((........)))...))))))........)))))))))).((((((......))))))........)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-H07-16NOV2007-049--.801.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-0.641763000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuggggcgccguuuccucccucccuagaauccgugugccc
            ++++++++-++-+++--+++++++++++---++++--+++++
            ++++++++|++|+++--+++++++++++-||++++--+++++
    REV:    aaaauccc-cg-caagagaggggggggug--ggguuugcggg
	
	caaaaaaggaagccauauaaaaaauuuuggggcgccguuuccucccucccuagaauccgugugcccucggggcguuugggguggggggggagagaacgccccuaaaaagggggaguugaauuauaauaaaaaucucuuggggccgcgcuuuuuuuuaccccccgggggaggggggggagauaagggguuuuucccucca
	.((((((((..(((..........((((((((.((.(((..(((((((((((...((((..(((((...)))))..)))).)))))))))))..))))))))))))).((((((.(((........)))...))))))..)))....))))))))..(((....)))..((((((..((((.....))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-H07-16NOV2007-049--.807.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-0.641763000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuggggcgccguuuccucccucccuagaauccgugugccc
            ++++++++-++-+++--+++++++++++---++++--+++++
            ++++++++|++|+++--+++++++++++-||++++--+++++
    REV:    aaaauccc-cg-caagagaggggggggug--ggguuugcggg
	
	aggaagccauauaaaaaauuuuggggcgccguuuccucccucccuagaauccgugugcccucggggcguuugggguggggggggagagaacgccccuaaaaagggggaguugaauuauaauaaaaaucucuuggggccgcgcuuuuuuuuaccccccgggggaggggggggagauaagggguuuuucccucca
	.(((.(((..........((((((((.((.(((..(((((((((((...((((..(((((...)))))..)))).)))))))))))..))))))))))))).((((((.(((........)))...))))))..))).((.((((.(((..((((((......))))))..))).)))).)).......))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-H07-16NOV2007-049--.811.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-0.641763000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuggggcgccguuuccucccucccuagaauccgugugccc
            ++++++++-++-+++--+++++++++++---++++--+++++
            ++++++++|++|+++--+++++++++++-||++++--+++++
    REV:    aaaauccc-cg-caagagaggggggggug--ggguuugcggg
	
	agccauauaaaaaauuuuggggcgccguuuccucccucccuagaauccgugugcccucggggcguuugggguggggggggagagaacgccccuaaaaagggggaguugaauuauaauaaaaaucucuuggggccgcgcuuuuuuuuaccccccgggggaggggggggagauaagggguuuuucccuccacaaaaaagg
	.(((..........((((((((.((.(((..(((((((((((...((((..(((((...)))))..)))).)))))))))))..))))))))))))).((((((.(((........)))...))))))..)))....(((((((...(((....)))..((((((..((((.....))))..))))))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-H07-16NOV2007-049--.824.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-0.641763000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuggggcgccguuuccucccucccuagaauccgugugccc
            ++++++++-++-+++--+++++++++++---++++--+++++
            ++++++++|++|+++--+++++++++++-||++++--+++++
    REV:    aaaauccc-cg-caagagaggggggggug--ggguuugcggg
	
	auuuuggggcgccguuuccucccucccuagaauccgugugcccucggggcguuugggguggggggggagagaacgccccuaaaaagggggaguugaauuauaauaaaaaucucuuggggccgcgcuuuuuuuuaccccccgggggaggggggggagauaagggguuuuucccucca
	.((((((((.((.(((..(((((((((((...((((..(((((...)))))..)))).)))))))))))..))))))))))))).(((((((.................(((....)))..((.((((.(((..((((((......))))))..))).)))).))..))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-H07-16NOV2007-049--.824.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-0.641763000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuggggcgccguuuccucccucccuagaauccgugugccc
            ++++++++-++-+++--+++++++++++---++++--+++++
            ++++++++|++|+++--+++++++++++-||++++--+++++
    REV:    aaaauccc-cg-caagagaggggggggug--ggguuugcggg
	
	auuuuggggcgccguuuccucccucccuagaauccgugugcccucggggcguuugggguggggggggagagaacgccccuaaaaagggggaguugaauuauaauaaaaaucucuuggggccgcgcuuuuuuuuaccccccgggggaggggggggagauaagggguuuuucccucca
	.((((((((.((.(((..(((((((((((...((((..(((((...)))))..)))).)))))))))))..))))))))))))).(((((((.................(((....)))..((.((((.(((..((((((......))))))..))).)))).))..)))))))..

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-H07-16NOV2007-049--.829.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	-2.96016622222222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuccucccucccuagaauccgugugccc
            +++--+++++++++++---++++--+++++
            +++--+++++++++++-||++++--+++++
    REV:    caagagaggggggggug--ggguuugcggg
	
	ggggcgccguuuccucccucccuagaauccgugugcccucggggcguuugggguggggggggagagaacgccccuaaaaagggggaguugaauuauaauaaaaaucucuuggggccgcgcuuuuuuuuaccccccgggggaggggggggagauaagggguuuuucccuccacaaaaaagg
	..(((.(((((..(((((((((((...((((..(((((...)))))..)))).)))))))))))..))).(((((....)))))..........................)).)))...(((((((...(((....)))..((((((..((((.....))))..))))))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-H07-16NOV2007-049--.831.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	-2.96016622222222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuccucccucccuagaauccgugugccc
            +++--+++++++++++---++++--+++++
            +++--+++++++++++-||++++--+++++
    REV:    caagagaggggggggug--ggguuugcggg
	
	ggcgccguuuccucccucccuagaauccgugugcccucggggcguuugggguggggggggagagaacgccccuaaaaagggggaguugaauuauaauaaaaaucucuuggggccgcgcuuuuuuuuaccccccgggggaggggggggagauaagggguuuuucccuccacaaaaaagg
	(((.(((((..(((((((((((...((((..(((((...)))))..)))).)))))))))))..))).(((((....)))))..........................)).)))...(((((((...(((....)))..((((((..((((.....))))..))))))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-H07-16NOV2007-049--.835.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	-1.943578	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cguuuccucccucccuagaauccgugugccc
            ++++--+++++++++++---++++--+++++
            ++++--+++++++++++-||++++--+++++
    REV:    gcaagagaggggggggug--ggguuugcggg
	
	ccguuuccucccucccuagaauccgugugcccucggggcguuugggguggggggggagagaacgccccuaaaaagggggaguugaauuauaauaaaaaucucuuggggccgcgcuuuuuuuuaccccccgggggaggggggggagauaagggguuuuucccucca
	.((((..(((((((((((...((((..(((((...)))))..)))).)))))))))))..))))(((((....)))))....................((((((((((.................))))))))))((((((..((((.....))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-260-H07-16NOV2007-049--.863.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	-1.06697016666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccucggggcguuu---gggguggggggg-gagaga----------------acgccccu
            +++++++++-++--|||++++++-++---|++++++||||||||||||||||++-+++++
            +++++++++-++-----++++++-++----++++++----------------++-+++++
    REV:    gggggccccccauuuuuuuucgcgccgggguucucuaaaaauaauauuaaguugaggggg
	
	gcccucggggcguuugggguggggggggagagaacgccccuaaaaagggggaguugaauuauaauaaaaaucucuuggggccgcgcuuuuuuuuaccccccgggggaggggggggagauaagggguuuuucccuccaca
	.(((((((((.((..((((((.((...((((((((.(((((.....))))).))................))))))....)).)))))).....)).))))))))).((((((..((((.....))))..))))))...

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-B01-19NOV2007-013--.889.0	is_not_MIRNA
	VAL:	3.87	MeanVal:	0.834889777777778	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuuccccccggaag--ggggggaaaac
            ++++++++++++++---||+++++++++++
            ++++++++++++++-----+++++++++++
    REV:    caaaaaggggggccaaaaaccccccuuuug
	
	gccucggccguucgguucgcgggcgagcuacgcccccuaaaggggguuguauuaaaaauuuacuugggccgcgguuuuuccccccggaagggggggaaaacgggguuuuccccccaaaaaccggggggaaaaacggggg
	.((((((((....((((((....))))))..((((((....))))))...................)))))..((((((((((((((...(((((((((((...))))))))))).....)))))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-B01-19NOV2007-013--.927.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.46	MeanVal:	0.473651	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcgguuuuuccccccggaag--ggggggaaaac
            ++-++-+++++++++++++---||+++++++++++
            ++-++|+++++++++++++-----+++++++++++
    REV:    ggggc-aaaaaggggggccaaaaaccccccuuuug
	
	aaaggggguuguauuaaaaauuuacuugggccgcgguuuuuccccccggaagggggggaaaacgggguuuuccccccaaaaaccggggggaaaaacggggg
	.(((..((((........))))..)))...((.((.(((((((((((((...(((((((((((...))))))))))).....))))))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-B01-19NOV2007-013--.956.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.46	MeanVal:	0.473651	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgcgguuuuuccccccggaag--ggggggaaaac
            ++-++-+++++++++++++---||+++++++++++
            ++-++|+++++++++++++-----+++++++++++
    REV:    ggggc-aaaaaggggggccaaaaaccccccuuuug
	
	gccgcgguuuuuccccccggaagggggggaaaacgggguuuuccccccaaaaaccggggggaaaaacggggg
	.((.((.(((((((((((((...(((((((((((...))))))))))).....))))))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-B01-19NOV2007-013--.962.0	is_not_MIRNA
	VAL:	3.87	MeanVal:	0.834889777777778	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuuccccccggaag--ggggggaaaac
            ++++++++++++++---||+++++++++++
            ++++++++++++++-----+++++++++++
    REV:    caaaaaggggggccaaaaaccccccuuuug
	
	guuuuuccccccggaagggggggaaaacgggguuuuccccccaaaaaccggggggaaaaacg
	((((((((((((((...(((((((((((...))))))))))).....)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-B12-19NOV2007-094--.628.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.38186666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagagggggggggg--uuu-cccauaacuccccgccg
            ++++++++-++++++-||+++|+++----++++++-+++
            ++++++++-++++++---+++-+++--||++++++-+++
    REV:    cccucuucgccccucaaaaaacggggg--gggggggggc
	
	gggagagggggggggguuucccauaacuccccgccggaaggaucucaauucggggggagggugguuucccucccagcggggggggggggggcaaaaaacuccccgcuucuccccccaacccgggggcccuuuauuccggga
	((((((((.((((((.((((((....((((((.(((...((((....))))...(((((((......)))))))..))).))))))..))).)))...)))))).)))))))).....(((((((........))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-D03-19NOV2007-025--.777.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-1.71240066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaaaaccuggu-ccccccuuuuuuuucccc
            ++++++----+++|++++++++++++++++++
            ++++++||||+++-++++++++++++++++++
    REV:    cuuuuu----ucgcgggggggggaaaaagggg
	
	cccgccccuuuuaccgaaaaaaccugguccccccuuuuuuuuccccuuuuggggaaaaagggggggggcgcuuuuuucuccaaaacccaccccccccgguggagaaaggaaauaucccaaaaaguucggggggcgggggggaggggcggc
	.(((((((((.....((((((....(((((((((((((((((((((....)))))))))))))))))).))))))))).......(((.((((((((((........(((....)))........)))))))).))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-D03-19NOV2007-025--.777.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.85812	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaaaaccuggu-ccccccuuuuuuuucccc
            ++++++----+++|+++++++--+++++++++
            ++++++||||+++-+++++++--+++++++++
    REV:    cuuuuu----ucgcgggggggggaaaaagggg
	
	cccgccccuuuuaccgaaaaaaccugguccccccuuuuuuuuccccuuuuggggaaaaagggggggggcgcuuuuuucuccaaaacccaccccccccgguggagaaaggaaauaucccaaaaaguucggggggcgggggggaggggcggc
	.(((((((((.....((((((....((((((((((..(((((((((....)))))))))..))))))).))))))))).......(((.((((((((((........(((....)))........)))))))).))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-D03-19NOV2007-025--.789.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	-2.47705033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuccaaaacccacc-ccccccgguggagaaagga
            ++++++----+++-++|++++++++--------+++
            ++++++||||+++|++-++++++++--------+++
    REV:    gggagg----ggg-ggcggggggcuugaaaaacccu
	
	accgaaaaaaccugguccccccuuuuuuuuccccuuuuggggaaaaagggggggggcgcuuuuuucuccaaaacccaccccccccgguggagaaaggaaauaucccaaaaaguucggggggcgggggggaggggcggc
	.(((.........(((((((((((((((((((((....)))))))))))))))))).)))...((((((....(((.((((((((((........(((....)))........)))))))).))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-D03-19NOV2007-025--.789.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	-2.47705033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucuccaaaacccacc-ccccccgguggagaaagga
            ++++++----+++-++|++++++++--------+++
            ++++++||||+++|++-++++++++--------+++
    REV:    gggagg----ggg-ggcggggggcuugaaaaacccu
	
	accgaaaaaaccugguccccccuuuuuuuuccccuuuuggggaaaaagggggggggcgcuuuuuucuccaaaacccaccccccccgguggagaaaggaaauaucccaaaaaguucggggggcgggggggaggggcggc
	.(((.........((((((((((..(((((((((....)))))))))..))))))).)))...((((((....(((.((((((((((........(((....)))........)))))))).))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-D03-19NOV2007-025--.802.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-2.41553666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcuuuuuucuccaaaacccacc-ccccccgguggagaaagga
            ++++----+++++----+++-++|++++++++--------+++
            ++++||||+++++||||+++|++-++++++++--------+++
    REV:    gcgg----ggagg----ggg-ggcggggggcuugaaaaacccu
	
	gguccccccuuuuuuuuccccuuuuggggaaaaagggggggggcgcuuuuuucuccaaaacccaccccccccgguggagaaaggaaauaucccaaaaaguucggggggcgggggggaggggcggccg
	(((((((((((((((((((((....))))))))))))))))))((((....(((((....(((.((((((((((........(((....)))........)))))))).))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-D03-19NOV2007-025--.802.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-2.41553666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcuuuuuucuccaaaacccacc-ccccccgguggagaaagga
            ++++----+++++----+++-++|++++++++--------+++
            ++++||||+++++||||+++|++-++++++++--------+++
    REV:    gcgg----ggagg----ggg-ggcggggggcuugaaaaacccu
	
	gguccccccuuuuuuuuccccuuuuggggaaaaagggggggggcgcuuuuuucuccaaaacccaccccccccgguggagaaaggaaauaucccaaaaaguucggggggcgggggggaggggcggccg
	((((((((((..(((((((((....)))))))))..)))))))((((....(((((....(((.((((((((((........(((....)))........)))))))).))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-D03-19NOV2007-025--.804.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-2.41553666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcuuuuuucuccaaaacccacc-ccccccgguggagaaagga
            ++++----+++++----+++-++|++++++++--------+++
            ++++||||+++++||||+++|++-++++++++--------+++
    REV:    gcgg----ggagg----ggg-ggcggggggcuugaaaaacccu
	
	uccccccuuuuuuuuccccuuuuggggaaaaagggggggggcgcuuuuuucuccaaaacccaccccccccgguggagaaaggaaauaucccaaaaaguucggggggcgggggggaggggcggcc
	.((((((((((((((((((....))))))))))))))))))((((....(((((....(((.((((((((((........(((....)))........)))))))).))))))))))))))...

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-D03-19NOV2007-025--.804.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-2.41553666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgcuuuuuucuccaaaacccacc-ccccccgguggagaaagga
            ++++----+++++----+++-++|++++++++--------+++
            ++++||||+++++||||+++|++-++++++++--------+++
    REV:    gcgg----ggagg----ggg-ggcggggggcuugaaaaacccu
	
	uccccccuuuuuuuuccccuuuuggggaaaaagggggggggcgcuuuuuucuccaaaacccaccccccccgguggagaaaggaaauaucccaaaaaguucggggggcgggggggaggggcggcc
	.(((((((..(((((((((....)))))))))..)))))))((((....(((((....(((.((((((((((........(((....)))........)))))))).))))))))))))))...

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-D03-19NOV2007-025--.842.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-2.259502	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggcgcuuuuuucuccaaaacccacc-ccccccgguggagaaagga
            ++-++++----+++++----+++-++|++++++++--------+++
            ++-++++||||+++++||||+++|++-++++++++--------+++
    REV:    ccggcgg----ggagg----ggg-ggcggggggcuugaaaaacccu
	
	gggcgcuuuuuucuccaaaacccaccccccccgguggagaaaggaaauaucccaaaaaguucggggggcgggggggaggggcggccg
	((.((((....(((((....(((.((((((((((........(((....)))........)))))))).)))))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.441.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-0.5943315	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuu-----cguugauucgccuccccaa--ggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            ++++++|||||++++--+++++++++++--||++++++------+++---++++++++++++-+++
            ++++++-----++++-|+++++++++++----++++++----||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    ggggaaaaaccgcggg-ggguggggggggggaccccccccuu--gggg--ggaggggggguuaccc
	
	uggagcugaguguaauccugaucuuguggauuugguucucuggcucuucuagcccugccuuugccugcuucacugcugcguaugcugccauuuugaaaucugggguugaacuggauuuagcagcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaaaaaggggc
	.(((((((((...(((((.........))))).....))).))))))...(((((((((...((..((......)).))....(((((.......((((((((.......)))))))).)))))))))).))))....((((((((((..(((((((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))....))))))....))))))))))).)))).....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.441.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-1.194655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgccuccccaa--ggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            +++++++++--||++++++------+++---++++++++++++-+++
            +++++++++----++++++----||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    guggggggggggaccccccccuu--gggg--ggaggggggguuaccc
	
	uggagcugaguguaauccugaucuuguggauuugguucucuggcucuucuagcccugccuuugccugcuucacugcugcguaugcugccauuuugaaaucugggguugaacuggauuuagcagcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaaaaaggggc
	.(((((((((...(((((.........))))).....))).))))))....(((((...((((..((((((.(((((((...((((((.......((((((((.......)))))))).)))))))))))))....................(((((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))....))))))....))))))))).)))))).))))..)))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.448.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-0.5943315	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuu-----cguugauucgccuccccaa--ggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            ++++++|||||++++--+++++++++++--||++++++------+++---++++++++++++-+++
            ++++++-----++++-|+++++++++++----++++++----||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    ggggaaaaaccgcggg-ggguggggggggggaccccccccuu--gggg--ggaggggggguuaccc
	
	gaguguaauccugaucuuguggauuugguucucuggcucuucuagcccugccuuugccugcuucacugcugcguaugcugccauuuugaaaucugggguugaacuggauuuagcagcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaaaaaggggc
	((((.....((.((((.....)))).)).......))))....(((((((((...((..((......)).))....(((((.......((((((((.......)))))))).)))))))))).))))....((((((((((..(((((((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))....))))))....))))))))))).)))).....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.466.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-0.5943315	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuu-----cguugauucgccuccccaa--ggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            ++++++|||||++++--+++++++++++--||++++++------+++---++++++++++++-+++
            ++++++-----++++-|+++++++++++----++++++----||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    ggggaaaaaccgcggg-ggguggggggggggaccccccccuu--gggg--ggaggggggguuaccc
	
	guggauuugguucucuggcucuucuagcccugccuuugccugcuucacugcugcguaugcugccauuuugaaaucugggguugaacuggauuuagcagcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaaaaaggggc
	(((((...(((.....(((............)))...)))...))))).(((((...((((((.......((((((((.......)))))))).))))))...))))).....((((((((((..(((((((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))....))))))....))))))))))).)))).....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.468.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-0.5943315	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuu-----cguugauucgccuccccaa--ggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            ++++++|||||++++--+++++++++++--||++++++------+++---++++++++++++-+++
            ++++++-----++++-|+++++++++++----++++++----||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    ggggaaaaaccgcggg-ggguggggggggggaccccccccuu--gggg--ggaggggggguuaccc
	
	ggauuugguucucuggcucuucuagcccugccuuugccugcuucacugcugcguaugcugccauuuugaaaucugggguugaacuggauuuagcagcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaaaaaggggc
	((....(((.....((((.....))))..)))....)).......(((((((...((((((.......((((((((.......)))))))).)))))))))))))......((((((((((..(((((((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))....))))))....))))))))))).)))).....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.468.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	-0.820846333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            +++++++--++++++------+++---++++++++++++-+++
            +++++++--++++++---|||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    gggggggaccccccccuu---gggg--ggaggggggguuaccc
	
	ggauuugguucucuggcucuucuagcccugccuuugccugcuucacugcugcguaugcugccauuuugaaaucugggguugaacuggauuuagcagcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaaaaaggggc
	...(((((((((((.((((....(((((((((...((..((......)).))....(((((.......((((((((.......)))))))).)))))))))).))))....................(((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))...))))))..))))))))))).))))).)))))).......

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.470.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	-0.820846333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            +++++++--++++++------+++---++++++++++++-+++
            +++++++--++++++---|||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    gggggggaccccccccuu---gggg--ggaggggggguuaccc
	
	auuugguucucuggcucuucuagcccugccuuugccugcuucacugcugcguaugcugccauuuugaaaucugggguugaacuggauuuagcagcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaaaa
	.(((((((((((.((((....(((((((((...((..((......)).))....(((((.......((((((((.......)))))))).)))))))))).))))....................(((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))...))))))..))))))))))).))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.475.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-1.194655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgccuccccaa--ggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            +++++++++--||++++++------+++---++++++++++++-+++
            +++++++++----++++++----||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    guggggggggggaccccccccuu--gggg--ggaggggggguuaccc
	
	guucucuggcucuucuagcccugccuuugccugcuucacugcugcguaugcugccauuuugaaaucugggguugaacuggauuuagcagcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaaaaaggggc
	(((((.((((.((((.(((((((((...((..((......)).))....(((((.......((((((((.......)))))))).)))))))))).))))..................(((((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))....))))))....))))))))).)))).))))....)))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.480.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-1.194655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgccuccccaa--ggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            +++++++++--||++++++------+++---++++++++++++-+++
            +++++++++----++++++----||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    guggggggggggaccccccccuu--gggg--ggaggggggguuaccc
	
	cuggcucuucuagcccugccuuugccugcuucacugcugcguaugcugccauuuugaaaucugggguugaacuggauuuagcagcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaa
	.((((.((((.(((((((((...((..((......)).))....(((((.......((((((((.......)))))))).)))))))))).))))..................(((((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))....))))))....))))))))).)))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.491.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-1.194655	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgccuccccaa--ggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            +++++++++--||++++++------+++---++++++++++++-+++
            +++++++++----++++++----||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    guggggggggggaccccccccuu--gggg--ggaggggggguuaccc
	
	agcccugccuuugccugcuucacugcugcguaugcugccauuuugaaaucugggguugaacuggauuuagcagcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaaaaaggggc
	.(((((...((((..((((((.(((((((...((((((.......((((((((.......)))))))).)))))))))))))....................(((((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))....))))))....))))))))).)))))).))))..)))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.491.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-0.5943315	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuu-----cguugauucgccuccccaa--ggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            ++++++|||||++++--+++++++++++--||++++++------+++---++++++++++++-+++
            ++++++-----++++-|+++++++++++----++++++----||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    ggggaaaaaccgcggg-ggguggggggggggaccccccccuu--gggg--ggaggggggguuaccc
	
	agcccugccuuugccugcuucacugcugcguaugcugccauuuugaaaucugggguugaacuggauuuagcagcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaaaaaggggc
	(((((((((...((..((......)).))....(((((.......((((((((.......)))))))).)))))))))).))))....((((((((((..(((((((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))....))))))....))))))))))).)))).....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.512.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-0.5943315	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuu-----cguugauucgccuccccaa--ggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            ++++++|||||++++--+++++++++++--||++++++------+++---++++++++++++-+++
            ++++++-----++++-|+++++++++++----++++++----||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    ggggaaaaaccgcggg-ggguggggggggggaccccccccuu--gggg--ggaggggggguuaccc
	
	acugcugcguaugcugccauuuugaaaucugggguugaacuggauuuagcagcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaaaaaggggc
	.(((((((...((((((.......((((((((.......)))))))).)))))))))))))......((((((((((..(((((((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))....))))))....))))))))))).)))).....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.515.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-0.5943315	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuu-----cguugauucgccuccccaa--ggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            ++++++|||||++++--+++++++++++--||++++++------+++---++++++++++++-+++
            ++++++-----++++-|+++++++++++----++++++----||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    ggggaaaaaccgcggg-ggguggggggggggaccccccccuu--gggg--ggaggggggguuaccc
	
	gcugcguaugcugccauuuugaaaucugggguugaacuggauuuagcagcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaaaaaggggc
	(((((...((((((.......((((((((.......)))))))).))))))...))))).....((((((((((..(((((((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))....))))))....))))))))))).)))).....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.524.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	-1.081565	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuucuucuccuucguugauucgccuccccaa--ggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            +++++++------++++--+++++++++++--||++++++------+++---++++++++++++-+++
            +++++++-----|++++-|+++++++++++----++++++----||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    cggggaaaaacc-gcggg-ggguggggggggggaccccccccuu--gggg--ggaggggggguuaccc
	
	gcugccauuuugaaaucugggguugaacuggauuuagcagcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaaaaaggggc
	((((((......((((((((.......))))))))......)))))).(((((((......((((..(((((((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))....))))))....))))))))))).)))).....)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.524.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.105587	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuucuucuccuucguugauucgccuccccaa--ggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            ++--+++------++++--+++++++++++--||++++++------+++---++++++++++++-+++
            ++--+++-----|++++-|+++++++++++----++++++----||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    cggggaaaaacc-gcggg-ggguggggggggggaccccccccuu--gggg--ggaggggggguuaccc
	
	gcugccauuuugaaaucugggguugaacuggauuuagcagcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaaaaaggggc
	((((((......((((((((.......))))))))......)))))).((..(((......((((..(((((((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))....))))))....))))))))))).)))).....)))..))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.535.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-0.5943315	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuu-----cguugauucgccuccccaa--ggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            ++++++|||||++++--+++++++++++--||++++++------+++---++++++++++++-+++
            ++++++-----++++-|+++++++++++----++++++----||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    ggggaaaaaccgcggg-ggguggggggggggaccccccccuu--gggg--ggaggggggguuaccc
	
	gaaaucugggguugaacuggauuuagcagcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaaaaaggggc
	.((((((((.......)))))))).((.((....)).)).....((((((((((..(((((((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))....))))))....))))))))))).)))).....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.548.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.096536	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgccuccccaa--ggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            +++++++++++--||++++++------+++---++++++++++++-+++
            +++++++++++----++++++----||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    ggguggggggggggaccccccccuu--gggg--ggaggggggguuaccc
	
	gaacuggauuuagcagcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaaaaaggggc
	(((..(((...(((.((....)).)))...)))..))).....(((((((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))....))))))....)))))))))))..((.((.....)).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.558.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-0.5943315	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuu-----cguugauucgccuccccaa--ggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            ++++++|||||++++--+++++++++++--||++++++------+++---++++++++++++-+++
            ++++++-----++++-|+++++++++++----++++++----||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    ggggaaaaaccgcggg-ggguggggggggggaccccccccuu--gggg--ggaggggggguuaccc
	
	uagcagcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaaaaaggggc
	.(((.((....)).)))....((((((((((..(((((((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))....))))))....))))))))))).)))).....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.562.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	-1.081565	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuucuucuccuucguugauucgccuccccaa--ggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            +++++++------++++--+++++++++++--||++++++------+++---++++++++++++-+++
            +++++++-----|++++-|+++++++++++----++++++----||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    cggggaaaaacc-gcggg-ggguggggggggggaccccccccuu--gggg--ggaggggggguuaccc
	
	agcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaaaaaggggc
	.((....)).(((((((......((((..(((((((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))....))))))....))))))))))).)))).....)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.562.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.105587	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuucuucuccuucguugauucgccuccccaa--ggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            ++--+++------++++--+++++++++++--||++++++------+++---++++++++++++-+++
            ++--+++-----|++++-|+++++++++++----++++++----||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    cggggaaaaacc-gcggg-ggguggggggggggaccccccccuu--gggg--ggaggggggguuaccc
	
	agcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaaaaaggggc
	.((....)).((..(((......((((..(((((((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))....))))))....))))))))))).)))).....)))..))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.572.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.105587	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuucuucuccuucguugauucgccuccccaa--ggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            ++--+++------++++--+++++++++++--||++++++------+++---++++++++++++-+++
            ++--+++-----|++++-|+++++++++++----++++++----||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    cggggaaaaacc-gcggg-ggguggggggggggaccccccccuu--gggg--ggaggggggguuaccc
	
	gcuucuucuccuucguugauucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaaaaaggggc
	((..(((......((((..(((((((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))....))))))....))))))))))).)))).....)))..))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.572.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	-1.081565	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuucuucuccuucguugauucgccuccccaa--ggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            +++++++------++++--+++++++++++--||++++++------+++---++++++++++++-+++
            +++++++-----|++++-|+++++++++++----++++++----||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    cggggaaaaacc-gcggg-ggguggggggggggaccccccccuu--gggg--ggaggggggguuaccc
	
	gcuucuucuccuucguugauucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaaaaaggggc
	(((((((......((((..(((((((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))....))))))....))))))))))).)))).....)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.578.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-0.5943315	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccuu-----cguugauucgccuccccaa--ggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            ++++++|||||++++--+++++++++++--||++++++------+++---++++++++++++-+++
            ++++++-----++++-|+++++++++++----++++++----||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    ggggaaaaaccgcggg-ggguggggggggggaccccccccuu--gggg--ggaggggggguuaccc
	
	ucuccuucguugauucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaaaaaggggc
	.((((((((((..(((((((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))....))))))....))))))))))).)))).....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-E06-19NOV2007-040--.590.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	-1.096536	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgccuccccaa--ggggggcuuuuucucaaaccucccccucggaggg
            +++++++++++--||++++++------+++---++++++++++++-+++
            +++++++++++----++++++----||+++-||++++++++++++-+++
    REV:    ggguggggggggggaccccccccuu--gggg--ggaggggggguuaccc
	
	auucgccuccccaaggggggcuuuuucucaaaccucccccucggagggauucucccauugggggggagggggguuccccccccagggggggggguggggggcgccaaaaaggggc
	.(((((((((((..((((((......(((...((((((((((((.(((.....))).)))))))))))).)))....))))))....)))))))))))..((.((.....)).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-H05-19NOV2007-033--.413.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0.152712	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggg----uuuuccuccaa-acccccccccggga----aggaauucucccgauc
            ++++++--||||++++++++++-|++++++-+++++++||||+++++--+++++--++
            ++++++------++++++++++--++++++-+++++++----+++++--+++++--++
    REV:    ccccccacaaaaaaagggggguggugggggugggcccucuccuccuucggggggaggg
	
	ccguuaucauugauguaguacugcagcaacaucguaaauccuugaggaaccuuacaagacaaucggcgaagaggaagcagagagcgauuucccgggcaaaaucagagcaaguugacgaagcagcuucuggguucaggaaccgcugugauuccccagggggggguuuuccuccaaacccccccccgggaaggaauucucccgauccggggggaggggggcuuccuccucucccgggugggggugguggggggaaaaaaacaccccccguuuuucgccgacgacgcuguggc
	.(((((....))))).....(((((((......((((.(((....)))...)))).......((((((((((((((.((...((((..((((.((((....(((((...(((((......)))))))))))))).)))).)))).)).))))...((((((..((((((((((.((((((.((((((((((((..(((((..((....))..)))))..)))))....))))))).))))))..))))))))))......))))))..))))))))))....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-H05-19NOV2007-033--.432.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0.152712	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggg----uuuuccuccaa-acccccccccggga----aggaauucucccgauc
            ++++++--||||++++++++++-|++++++-+++++++||||+++++--+++++--++
            ++++++------++++++++++--++++++-+++++++----+++++--+++++--++
    REV:    ccccccacaaaaaaagggggguggugggggugggcccucuccuccuucggggggaggg
	
	acugcagcaacaucguaaauccuugaggaaccuuacaagacaaucggcgaagaggaagcagagagcgauuucccgggcaaaaucagagcaaguugacgaagcagcuucuggguucaggaaccgcugugauuccccagggggggguuuuccuccaaacccccccccgggaaggaauucucccgauccggggggaggggggcuuccuccucucccgggugggggugguggggggaaaaaaacaccccccguuuuucgccgacgacgcuguggc
	.(((((((......((((.(((....)))...)))).......((((((((((((((.((...((((..((((.((((....(((((...(((((......)))))))))))))).)))).)))).)).))))...((((((..((((((((((.((((((.((((((((((((..(((((..((....))..)))))..)))))....))))))).))))))..))))))))))......))))))..))))))))))....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-H05-19NOV2007-033--.437.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0.152712	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggg----uuuuccuccaa-acccccccccggga----aggaauucucccgauc
            ++++++--||||++++++++++-|++++++-+++++++||||+++++--+++++--++
            ++++++------++++++++++--++++++-+++++++----+++++--+++++--++
    REV:    ccccccacaaaaaaagggggguggugggggugggcccucuccuccuucggggggaggg
	
	agcaacaucguaaauccuugaggaaccuuacaagacaaucggcgaagaggaagcagagagcgauuucccgggcaaaaucagagcaaguugacgaagcagcuucuggguucaggaaccgcugugauuccccagggggggguuuuccuccaaacccccccccgggaaggaauucucccgauccggggggaggggggcuuccuccucucccgggugggggugguggggggaaaaaaacaccccccguuuuucgccgacgacgcuguggcc
	.((.(((.(((.....((((((....))..))))....((((((((((((((.((...((((..((((.((((....(((((...(((((......)))))))))))))).)))).)))).)).))))...((((((..((((((((((.((((((.((((((((((((..(((((..((....))..)))))..)))))....))))))).))))))..))))))))))......))))))..))))))))))..))).))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-H05-19NOV2007-033--.440.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0.152712	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggg----uuuuccuccaa-acccccccccggga----aggaauucucccgauc
            ++++++--||||++++++++++-|++++++-+++++++||||+++++--+++++--++
            ++++++------++++++++++--++++++-+++++++----+++++--+++++--++
    REV:    ccccccacaaaaaaagggggguggugggggugggcccucuccuccuucggggggaggg
	
	aacaucguaaauccuugaggaaccuuacaagacaaucggcgaagaggaagcagagagcgauuucccgggcaaaaucagagcaaguugacgaagcagcuucuggguucaggaaccgcugugauuccccagggggggguuuuccuccaaacccccccccgggaaggaauucucccgauccggggggaggggggcuuccuccucucccgggugggggugguggggggaaaaaaacaccccccguuuuucgccgacgacgcugug
	.(((.(((.....((((((....))..))))....((((((((((((((.((...((((..((((.((((....(((((...(((((......)))))))))))))).)))).)))).)).))))...((((((..((((((((((.((((((.((((((((((((..(((((..((....))..)))))..)))))....))))))).))))))..))))))))))......))))))..))))))))))..))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-H05-19NOV2007-033--.454.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0.152712	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggg----uuuuccuccaa-acccccccccggga----aggaauucucccgauc
            ++++++--||||++++++++++-|++++++-+++++++||||+++++--+++++--++
            ++++++------++++++++++--++++++-+++++++----+++++--+++++--++
    REV:    ccccccacaaaaaaagggggguggugggggugggcccucuccuccuucggggggaggg
	
	uugaggaaccuuacaagacaaucggcgaagaggaagcagagagcgauuucccgggcaaaaucagagcaaguugacgaagcagcuucuggguucaggaaccgcugugauuccccagggggggguuuuccuccaaacccccccccgggaaggaauucucccgauccggggggaggggggcuuccuccucucccgggugggggugguggggggaaaaaaacaccccccguuuuucgccgacgacgcuguggccuuuuuuag
	.(((((((..(((((......((((((((((((((.((...((((..((((.((((....(((((...(((((......)))))))))))))).)))).)))).)).))))...((((((..((((((((((.((((((.((((((((((((..(((((..((....))..)))))..)))))....))))))).))))))..))))))))))......))))))..))))))))))......)))))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-H05-19NOV2007-033--.454.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0.152712	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggg----uuuuccuccaa-acccccccccggga----aggaauucucccgauc
            ++++++--||||++++++++++-|++++++-+++++++||||+++++--+++++--++
            ++++++------++++++++++--++++++-+++++++----+++++--+++++--++
    REV:    ccccccacaaaaaaagggggguggugggggugggcccucuccuccuucggggggaggg
	
	uugaggaaccuuacaagacaaucggcgaagaggaagcagagagcgauuucccgggcaaaaucagagcaaguugacgaagcagcuucuggguucaggaaccgcugugauuccccagggggggguuuuccuccaaacccccccccgggaaggaauucucccgauccggggggaggggggcuuccuccucucccgggugggggugguggggggaaaaaaacaccccccguuuuucgccgacgacgcuguggccuuuuuuag
	.(((((((..((((.((....((((((((((((((.((...((((..((((.((((....(((((...(((((......)))))))))))))).)))).)))).)).))))...((((((..((((((((((.((((((.((((((((((((..(((((..((....))..)))))..)))))....))))))).))))))..))))))))))......))))))..)))))))))).....))))))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-H05-19NOV2007-033--.463.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0.152712	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggg----uuuuccuccaa-acccccccccggga----aggaauucucccgauc
            ++++++--||||++++++++++-|++++++-+++++++||||+++++--+++++--++
            ++++++------++++++++++--++++++-+++++++----+++++--+++++--++
    REV:    ccccccacaaaaaaagggggguggugggggugggcccucuccuccuucggggggaggg
	
	cuuacaagacaaucggcgaagaggaagcagagagcgauuucccgggcaaaaucagagcaaguugacgaagcagcuucuggguucaggaaccgcugugauuccccagggggggguuuuccuccaaacccccccccgggaaggaauucucccgauccggggggaggggggcuuccuccucucccgggugggggugguggggggaaaaaaacaccccccguuuuucgccgacgacgcuguggc
	.(((((......((((((((((((((.((...((((..((((.((((....(((((...(((((......)))))))))))))).)))).)))).)).))))...((((((..((((((((((.((((((.((((((((((((..(((((..((....))..)))))..)))))....))))))).))))))..))))))))))......))))))..))))))))))......))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-H05-19NOV2007-033--.474.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0.152712	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggg----uuuuccuccaa-acccccccccggga----aggaauucucccgauc
            ++++++--||||++++++++++-|++++++-+++++++||||+++++--+++++--++
            ++++++------++++++++++--++++++-+++++++----+++++--+++++--++
    REV:    ccccccacaaaaaaagggggguggugggggugggcccucuccuccuucggggggaggg
	
	aucggcgaagaggaagcagagagcgauuucccgggcaaaaucagagcaaguugacgaagcagcuucuggguucaggaaccgcugugauuccccagggggggguuuuccuccaaacccccccccgggaaggaauucucccgauccggggggaggggggcuuccuccucucccgggugggggugguggggggaaaaaaacaccccccguuuuucgccgacgacgcuguggcc
	.((((((((((((((.((...((((..((((.((((....(((((...(((((......)))))))))))))).)))).)))).)).))))...((((((..((((((((((.((((((.((((((((((((..(((((..((....))..)))))..)))))....))))))).))))))..))))))))))......))))))..))))))))))....((....)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-H05-19NOV2007-033--.479.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0.152712	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggg----uuuuccuccaa-acccccccccggga----aggaauucucccgauc
            ++++++--||||++++++++++-|++++++-+++++++||||+++++--+++++--++
            ++++++------++++++++++--++++++-+++++++----+++++--+++++--++
    REV:    ccccccacaaaaaaagggggguggugggggugggcccucuccuccuucggggggaggg
	
	cgaagaggaagcagagagcgauuucccgggcaaaaucagagcaaguugacgaagcagcuucuggguucaggaaccgcugugauuccccagggggggguuuuccuccaaacccccccccgggaaggaauucucccgauccggggggaggggggcuuccuccucucccgggugggggugguggggggaaaaaaacaccccccguuuuucgccgacgacgcuguggccuuuuuu
	.(((((((..((((...((((......(((...(((((.(((.(((((......)))))....((((....))))))).))))).))).((((((..((((((((((.((((((.((((((((((((..(((((..((....))..)))))..)))))....))))))).))))))..))))))))))......)))))).....))))........))))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-H05-19NOV2007-033--.567.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-1.535772	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggg---uuuuccuccaaacc-ccccc
            ++++++--|||+++++++++--+++|+++++
            ++++++-----+++++++++-|+++-+++++
    REV:    ccccccacaaaaaaagggggg-ugguggggg
	
	agggggggguuuuccuccaaacccccccccgggaaggaauucucccgauccggggggaggggggcuuccuccucucccgggugggggugguggggggaaaaaaacaccccccguuuuucgccgacgacgcuguggcc
	.((((((..(((((((((..((((((((.(((((........)))))..((.(((((((((((....))))))))))).)).))))).))).))))))))).....)))))).......(((.(((....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-H05-19NOV2007-033--.567.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0.152712	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggg----uuuuccuccaa-acccccccccggga----aggaauucucccgauc
            ++++++--||||++++++++++-|++++++-+++++++||||+++++--+++++--++
            ++++++------++++++++++--++++++-+++++++----+++++--+++++--++
    REV:    ccccccacaaaaaaagggggguggugggggugggcccucuccuccuucggggggaggg
	
	agggggggguuuuccuccaaacccccccccgggaaggaauucucccgauccggggggaggggggcuuccuccucucccgggugggggugguggggggaaaaaaacaccccccguuuuucgccgacgacgcuguggcc
	.((((((..((((((((((.((((((.((((((((((((..(((((..((....))..)))))..)))))....))))))).))))))..))))))))))......)))))).......(((.(((....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-H05-19NOV2007-033--.575.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.111363666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuccuccaa-acccccccccggga----aggaauucucccgauc
            ++++++++++-|++++++-+++++++||||+++++--+++++--++
            ++++++++++--++++++-+++++++----+++++--+++++--++
    REV:    aaagggggguggugggggugggcccucuccuccuucggggggaggg
	
	guuuuccuccaaacccccccccgggaaggaauucucccgauccggggggaggggggcuuccuccucucccgggugggggugguggggggaaaaaaacaccccccguuuuucgccgacgacgcuguggcc
	.((((((((((.((((((.((((((((((((..(((((..((....))..)))))..)))))....))))))).))))))..))))))))))...................(((.(((....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-261-H10-19NOV2007-066--.520.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccggguuuucgggggggg----ggaaaaacccccccaaaggggggc
            ++++++++-----++++++++||||++++++++++++---++++-++++
            ++++++++|||||++++++++----++++++++++++|||++++-++++
    REV:    gggggccc-----ccccccccgaaaucuuuuuggggg---uuuugcccg
	
	gcccccggguuuucggggggggggaaaaacccccccaaaggggggcgaaaaaaaaaccccgggcccgcguuuuucccccgggggggggaaaacgguuuuccccaaaaaacggggaaaacccgggaaaaaauuggggaaaaaaggccccaaaagggccccaaccccaaaaaaagcccguuuuggggguuuuucuaaagcccccccccccggggga
	.((((((((.....((((((((((((((((((((...((((.((((...........((((((....((((((((((((...))))))))))))..(((((((.......))))))).))))))......((((((......(((((.....)))))....)))))).....)))).))))))))))))))))....)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-C07-19NOV2007-059--.726.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-1.547116	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggaggaa--ucuccccuucggggggggggcuc
            ++++-----||++++++----+++++++++++++
            ++++-------++++++--||+++++++++++++
    REV:    ccccaaaaaaaagagggcc--ccccccccccggg
	
	cggggaggaaucuccccuucggggggggggcucuuuccgccccaaaggggggcggggguggccaaaauuauucccggggaaaaaaaucuuccuuuuuguugggccccccccccccgggagaaaaaaaacccca
	.((((.....((((((....(((((((((((((.(((((((((.....)))))))))..................((((((.......))))))......)))))))))))))..)))))).......)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F04-19NOV2007-022--.467.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-0.9320485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggguuuuuccuuuuggggggggggggug--uuuccccacag
            +++++++-----------+++++++++++++-||+++++++-+++
            +++++++-||||||||||+++++++++++++---+++++++|+++
    REV:    ccaccccu----------cuucccccccccaaaaaaggggg-guu
	
	cuuccuugcugccuugguggccagcugcuuccuuggugccuugccuccgguggacuugcgagcuguuugcuuggugcgagccauugaaugagagagggaggaguagggaaucgguagauuugggauucugagcugauguuugguacugacgauccccggggggggguuucuuuuaaccuccccggugggguuuuuccuuuugggggggggggguguuuccccacaguggggguuggggggaaaaaacccccccccuucuccccaccaccg
	.((((((((.(((..((.(((.....))).))..))).((((.((((((((((.(((((((((.....))))...))))))))))).......)))))))).)))))))).((((......((((((((((((....)))))).......))))))...(((((((((......)))))))))(((((((...........(((((((((((((.(((((((.(((......))))))))))...))))))))))))).)))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F04-19NOV2007-022--.474.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-0.9320485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggguuuuuccuuuuggggggggggggug--uuuccccacag
            +++++++-----------+++++++++++++-||+++++++-+++
            +++++++-||||||||||+++++++++++++---+++++++|+++
    REV:    ccaccccu----------cuucccccccccaaaaaaggggg-guu
	
	gcugccuugguggccagcugcuuccuuggugccuugccuccgguggacuugcgagcuguuugcuuggugcgagccauugaaugagagagggaggaguagggaaucgguagauuugggauucugagcugauguuugguacugacgauccccggggggggguuucuuuuaaccuccccggugggguuuuuccuuuugggggggggggguguuuccccacaguggggguuggggggaaaaaacccccccccuucuccccaccaccg
	.(((((..(((..((.(((.((((((((((.....)))..((((((.(((((((((.....))))...))))))))))).......))))))).))).))..))))))))....((((((((((((....)))))).......)))))).(((((((((((......)))))))))(((((((...........(((((((((((((.(((((((.(((......))))))))))...))))))))))))).))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F04-19NOV2007-022--.477.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-0.9320485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggguuuuuccuuuuggggggggggggug--uuuccccacag
            +++++++-----------+++++++++++++-||+++++++-+++
            +++++++-||||||||||+++++++++++++---+++++++|+++
    REV:    ccaccccu----------cuucccccccccaaaaaaggggg-guu
	
	gccuugguggccagcugcuuccuuggugccuugccuccgguggacuugcgagcuguuugcuuggugcgagccauugaaugagagagggaggaguagggaaucgguagauuugggauucugagcugauguuugguacugacgauccccggggggggguuucuuuuaaccuccccggugggguuuuuccuuuugggggggggggguguuuccccacaguggggguuggggggaaaaaacccccccccuucuccccaccaccg
	(((.....)))..((((.(((((((...((((.((((((((((.(((((((((.....))))...))))))))))).......))))))))..))))))).))))......((((((((((((....)))))).......)))))).(((((((((((......)))))))))(((((((...........(((((((((((((.(((((((.(((......))))))))))...))))))))))))).))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F04-19NOV2007-022--.489.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-0.9320485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggguuuuuccuuuuggggggggggggug--uuuccccacag
            +++++++-----------+++++++++++++-||+++++++-+++
            +++++++-||||||||||+++++++++++++---+++++++|+++
    REV:    ccaccccu----------cuucccccccccaaaaaaggggg-guu
	
	agcugcuuccuuggugccuugccuccgguggacuugcgagcuguuugcuuggugcgagccauugaaugagagagggaggaguagggaaucgguagauuugggauucugagcugauguuugguacugacgauccccggggggggguuucuuuuaaccuccccggugggguuuuuccuuuugggggggggggguguuuccccacaguggggguuggggggaaaaaacccccccccuucuccccaccaccg
	.((((.(((((((...((((.((((((((((.(((((((((.....))))...))))))))))).......))))))))..))))))).))))......((((((((((((....)))))).......)))))).(((((((((((......)))))))))(((((((...........(((((((((((((.(((((((.(((......))))))))))...))))))))))))).))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F04-19NOV2007-022--.494.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-0.9320485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggguuuuuccuuuuggggggggggggug--uuuccccacag
            +++++++-----------+++++++++++++-||+++++++-+++
            +++++++-||||||||||+++++++++++++---+++++++|+++
    REV:    ccaccccu----------cuucccccccccaaaaaaggggg-guu
	
	cuuccuuggugccuugccuccgguggacuugcgagcuguuugcuuggugcgagccauugaaugagagagggaggaguagggaaucgguagauuugggauucugagcugauguuugguacugacgauccccggggggggguuucuuuuaaccuccccggugggguuuuuccuuuugggggggggggguguuuccccacaguggggguuggggggaaaaaacccccccccuucuccccaccaccg
	.(((((((...((((.((((((((((.(((((((((.....))))...))))))))))).......))))))))..))))))).((((......((((((((((((....)))))).......))))))...(((((((((......)))))))))(((((((...........(((((((((((((.(((((((.(((......))))))))))...))))))))))))).)))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F04-19NOV2007-022--.502.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-0.9320485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggguuuuuccuuuuggggggggggggug--uuuccccacag
            +++++++-----------+++++++++++++-||+++++++-+++
            +++++++-||||||||||+++++++++++++---+++++++|+++
    REV:    ccaccccu----------cuucccccccccaaaaaaggggg-guu
	
	gugccuugccuccgguggacuugcgagcuguuugcuuggugcgagccauugaaugagagagggaggaguagggaaucgguagauuugggauucugagcugauguuugguacugacgauccccggggggggguuucuuuuaaccuccccggugggguuuuuccuuuugggggggggggguguuuccccacaguggggguuggggggaaaaaacccccccccuucuccccaccaccg
	.((((((.((((((((((.(((((((((.....))))...))))))))))).......)))).))).)))..(((((....)))))((((((((((((....)))))).......)))))).(((((((((((......)))))))))(((((((...........(((((((((((((.(((((((.(((......))))))))))...))))))))))))).))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F04-19NOV2007-022--.504.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-0.9320485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggguuuuuccuuuuggggggggggggug--uuuccccacag
            +++++++-----------+++++++++++++-||+++++++-+++
            +++++++-||||||||||+++++++++++++---+++++++|+++
    REV:    ccaccccu----------cuucccccccccaaaaaaggggg-guu
	
	gccuugccuccgguggacuugcgagcuguuugcuuggugcgagccauugaaugagagagggaggaguagggaaucgguagauuugggauucugagcugauguuugguacugacgauccccggggggggguuucuuuuaaccuccccggugggguuuuuccuuuugggggggggggguguuuccccacaguggggguuggggggaaaaaacccccccccuucuccccaccaccg
	.((((..(((((((((.(((((((((.....))))...)))))))))))...))).))))..((....(((.((((.(((..........((((((....))))))..))).)))).)))..(((((((((......)))))))))(((((((...........(((((((((((((.(((((((.(((......))))))))))...))))))))))))).))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F04-19NOV2007-022--.509.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-0.9320485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggguuuuuccuuuuggggggggggggug--uuuccccacag
            +++++++-----------+++++++++++++-||+++++++-+++
            +++++++-||||||||||+++++++++++++---+++++++|+++
    REV:    ccaccccu----------cuucccccccccaaaaaaggggg-guu
	
	gccuccgguggacuugcgagcuguuugcuuggugcgagccauugaaugagagagggaggaguagggaaucgguagauuugggauucugagcugauguuugguacugacgauccccggggggggguuucuuuuaaccuccccggugggguuuuuccuuuugggggggggggguguuuccccacaguggggguuggggggaaaaaacccccccccuucuccccaccaccg
	.((((((((((.(((((((((.....))))...))))))))))).......))))..((....(((.((((.(((..........((((((....))))))..))).)))).)))..(((((((((......)))))))))(((((((...........(((((((((((((.(((((((.(((......))))))))))...))))))))))))).))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F04-19NOV2007-022--.513.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-0.9320485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggguuuuuccuuuuggggggggggggug--uuuccccacag
            +++++++-----------+++++++++++++-||+++++++-+++
            +++++++-||||||||||+++++++++++++---+++++++|+++
    REV:    ccaccccu----------cuucccccccccaaaaaaggggg-guu
	
	ccgguggacuugcgagcuguuugcuuggugcgagccauugaaugagagagggaggaguagggaaucgguagauuugggauucugagcugauguuugguacugacgauccccggggggggguuucuuuuaaccuccccggugggguuuuuccuuuugggggggggggguguuuccccacaguggggguuggggggaaaaaacccccccccuucuccccacca
	.((((((.(((((((((.....))))...))))))))))).........((((((...(((((.((((((...........((((((....)))))))))))).(((((((....))))))))))))...)))))).(((((((...........(((((((((((((.(((((((.(((......))))))))))...))))))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F04-19NOV2007-022--.561.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-0.9320485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggguuuuuccuuuuggggggggggggug--uuuccccacag
            +++++++-----------+++++++++++++-||+++++++-+++
            +++++++-||||||||||+++++++++++++---+++++++|+++
    REV:    ccaccccu----------cuucccccccccaaaaaaggggg-guu
	
	agggaggaguagggaaucgguagauuugggauucugagcugauguuugguacugacgauccccggggggggguuucuuuuaaccuccccggugggguuuuuccuuuugggggggggggguguuuccccacaguggggguuggggggaaaaaacccccccccuucuccccacca
	.((((((...(((((.((((((...........((((((....)))))))))))).(((((((....))))))))))))...)))))).(((((((...........(((((((((((((.(((((((.(((......))))))))))...))))))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F04-19NOV2007-022--.565.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-0.9320485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggguuuuuccuuuuggggggggggggug--uuuccccacag
            +++++++-----------+++++++++++++-||+++++++-+++
            +++++++-||||||||||+++++++++++++---+++++++|+++
    REV:    ccaccccu----------cuucccccccccaaaaaaggggg-guu
	
	aggaguagggaaucgguagauuugggauucugagcugauguuugguacugacgauccccggggggggguuucuuuuaaccuccccggugggguuuuuccuuuugggggggggggguguuuccccacaguggggguuggggggaaaaaacccccccccuucuccccaccaccg
	.((....(((.((((.(((..........((((((....))))))..))).)))).)))..(((((((((......)))))))))(((((((...........(((((((((((((.(((((((.(((......))))))))))...))))))))))))).))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F04-19NOV2007-022--.571.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-0.9320485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggguuuuuccuuuuggggggggggggug--uuuccccacag
            +++++++-----------+++++++++++++-||+++++++-+++
            +++++++-||||||||||+++++++++++++---+++++++|+++
    REV:    ccaccccu----------cuucccccccccaaaaaaggggg-guu
	
	agggaaucgguagauuugggauucugagcugauguuugguacugacgauccccggggggggguuucuuuuaaccuccccggugggguuuuuccuuuugggggggggggguguuuccccacaguggggguuggggggaaaaaacccccccccuucuccccacca
	.(((.((((.(((..........((((((....))))))..))).)))).)))..(((((((((......)))))))))(((((((...........(((((((((((((.(((((((.(((......))))))))))...))))))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F04-19NOV2007-022--.577.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-0.9320485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggguuuuuccuuuuggggggggggggug--uuuccccacag
            +++++++-----------+++++++++++++-||+++++++-+++
            +++++++-||||||||||+++++++++++++---+++++++|+++
    REV:    ccaccccu----------cuucccccccccaaaaaaggggg-guu
	
	ucgguagauuugggauucugagcugauguuugguacugacgauccccggggggggguuucuuuuaaccuccccggugggguuuuuccuuuugggggggggggguguuuccccacaguggggguuggggggaaaaaacccccccccuucuccccaccaccg
	.((((......((((((((((((....)))))).......))))))...(((((((((......)))))))))(((((((...........(((((((((((((.(((((((.(((......))))))))))...))))))))))))).)))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F04-19NOV2007-022--.588.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-0.9320485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggguuuuuccuuuuggggggggggggug--uuuccccacag
            +++++++-----------+++++++++++++-||+++++++-+++
            +++++++-||||||||||+++++++++++++---+++++++|+++
    REV:    ccaccccu----------cuucccccccccaaaaaaggggg-guu
	
	gggauucugagcugauguuugguacugacgauccccggggggggguuucuuuuaaccuccccggugggguuuuuccuuuugggggggggggguguuuccccacaguggggguuggggggaaaaaacccccccccuucuccccaccaccg
	((((((((((((....)))))).......)))))).(((((((((((......)))))))))(((((((...........(((((((((((((.(((((((.(((......))))))))))...))))))))))))).))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F04-19NOV2007-022--.593.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-0.9320485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggguuuuuccuuuuggggggggggggug--uuuccccacag
            +++++++-----------+++++++++++++-||+++++++-+++
            +++++++-||||||||||+++++++++++++---+++++++|+++
    REV:    ccaccccu----------cuucccccccccaaaaaaggggg-guu
	
	ucugagcugauguuugguacugacgauccccggggggggguuucuuuuaaccuccccggugggguuuuuccuuuugggggggggggguguuuccccacaguggggguuggggggaaaaaacccccccccuucuccccaccaccg
	.((((((....)))))).............((((((((((((......)))))))))(((((((...........(((((((((((((.(((((((.(((......))))))))))...))))))))))))).))))))).)))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F04-19NOV2007-022--.601.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-0.9320485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggguuuuuccuuuuggggggggggggug--uuuccccacag
            +++++++-----------+++++++++++++-||+++++++-+++
            +++++++-||||||||||+++++++++++++---+++++++|+++
    REV:    ccaccccu----------cuucccccccccaaaaaaggggg-guu
	
	gauguuugguacugacgauccccggggggggguuucuuuuaaccuccccggugggguuuuuccuuuugggggggggggguguuuccccacaguggggguuggggggaaaaaacccccccccuucuccccaccaccg
	((((((.......))).)))..((((((((((((......)))))))))(((((((...........(((((((((((((.(((((((.(((......))))))))))...))))))))))))).))))))).)))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F04-19NOV2007-022--.604.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-0.9320485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggguuuuuccuuuuggggggggggggug--uuuccccacag
            +++++++-----------+++++++++++++-||+++++++-+++
            +++++++-||||||||||+++++++++++++---+++++++|+++
    REV:    ccaccccu----------cuucccccccccaaaaaaggggg-guu
	
	guuugguacugacgauccccggggggggguuucuuuuaaccuccccggugggguuuuuccuuuugggggggggggguguuuccccacaguggggguuggggggaaaaaacccccccccuucuccccaccaccg
	(((.......)))......((((((((((((......)))))))))(((((((...........(((((((((((((.(((((((.(((......))))))))))...))))))))))))).))))))).)))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F04-19NOV2007-022--.604.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-0.9320485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggguuuuuccuuuuggggggggggggug--uuuccccacag
            +++++++-----------+++++++++++++-||+++++++-+++
            +++++++-||||||||||+++++++++++++---+++++++|+++
    REV:    ccaccccu----------cuucccccccccaaaaaaggggg-guu
	
	guuugguacugacgauccccggggggggguuucuuuuaaccuccccggugggguuuuuccuuuugggggggggggguguuuccccacaguggggguuggggggaaaaaacccccccccuucuccccaccaccg
	...................((((((((((((......)))))))))(((((((...........(((((((((((((.(((((((.(((......))))))))))...))))))))))))).))))))).)))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F04-19NOV2007-022--.622.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-0.9320485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggguuuuuccuuuuggggggggggggug--uuuccccacag
            +++++++-----------+++++++++++++-||+++++++-+++
            +++++++-||||||||||+++++++++++++---+++++++|+++
    REV:    ccaccccu----------cuucccccccccaaaaaaggggg-guu
	
	ccggggggggguuucuuuuaaccuccccggugggguuuuuccuuuugggggggggggguguuuccccacaguggggguuggggggaaaaaacccccccccuucuccccaccaccg
	.((((((((((((......)))))))))(((((((...........(((((((((((((.(((((((.(((......))))))))))...))))))))))))).))))))).)))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F04-19NOV2007-022--.626.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-0.9320485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggguuuuuccuuuuggggggggggggug--uuuccccacag
            +++++++-----------+++++++++++++-||+++++++-+++
            +++++++-||||||||||+++++++++++++---+++++++|+++
    REV:    ccaccccu----------cuucccccccccaaaaaaggggg-guu
	
	ggggggguuucuuuuaaccuccccggugggguuuuuccuuuugggggggggggguguuuccccacaguggggguuggggggaaaaaacccccccccuucuccccacca
	(((((((((......)))))))))(((((((...........(((((((((((((.(((((((.(((......))))))))))...))))))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F04-19NOV2007-022--.649.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	-0.9320485	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugggguuuuuccuuuuggggggggggggug--uuuccccacag
            +++++++-----------+++++++++++++-||+++++++-+++
            +++++++-||||||||||+++++++++++++---+++++++|+++
    REV:    ccaccccu----------cuucccccccccaaaaaaggggg-guu
	
	cggugggguuuuuccuuuugggggggggggguguuuccccacaguggggguuggggggaaaaaacccccccccuucuccccacca
	.(((((((...........(((((((((((((.(((((((.(((......))))))))))...))))))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.672.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	2.45257766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagggccgcaaagggccgggaaccaaaaagggcccguuugugggguuuuuccuaaggcu--cccc
            +++++-------+++--++++--++----+++++++++---+++++---++++--+++-||++++
            +++++---||||+++-|++++--++--||+++++++++---+++++|||++++--+++---++++
    REV:    uucccccc----ccca-cccugugucc--cccgggcggccccccca---agggccccgugugggg
	
	gaauuccccaaacuguggcaaaagggccgcaaagggccgggaaccaaaaagggcccguuugugggguuuuuccuaaggcucccccccccggaaggaaucccaaaaaaccaccgcucaaguaaaagggggcgaaacccccaagggaauaaaaaaaacccggggugugccccgggaacccccccggcgggcccccugugucccacccccccccuuauacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccccuugggggagggggggggggguuuuucuuuauauucccccacgggguggggauauuuucu
	(((.((((((..((((((...(((((.......(((..((((..((....(((((((((...(((((...((((..(((.((((...((....))..((((...........((....))....(((((.....)))))..)))).............))))...)))..)))))))))...)))))))))..))..)))).)))...)))))....((((((.....((((((((..(((((((....)))))))..))))))))))))))...........))))))..))))))....))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.675.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	2.45257766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagggccgcaaagggccgggaaccaaaaagggcccguuugugggguuuuuccuaaggcu--cccc
            +++++-------+++--++++--++----+++++++++---+++++---++++--+++-||++++
            +++++---||||+++-|++++--++--||+++++++++---+++++|||++++--+++---++++
    REV:    uucccccc----ccca-cccugugucc--cccgggcggccccccca---agggccccgugugggg
	
	uuccccaaacuguggcaaaagggccgcaaagggccgggaaccaaaaagggcccguuugugggguuuuuccuaaggcucccccccccggaaggaaucccaaaaaaccaccgcucaaguaaaagggggcgaaacccccaagggaauaaaaaaaacccggggugugccccgggaacccccccggcgggcccccugugucccacccccccccuuauacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccccuugggggagggggggggggguuuuucuuuauauucccccacgggguggggau
	.((((((..((((((...(((((.......(((..((((..((....(((((((((...(((((...((((..(((.((((...((....))..((((...........((....))....(((((.....)))))..)))).............))))...)))..)))))))))...)))))))))..))..)))).)))...)))))....((((((.....(((((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))...........))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.675.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	2.45257766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aagggccgcaaagggccgggaaccaaaaagggcccguuugugggguuuuuccuaaggcu--cccc
            +++++-------+++--++++--++----+++++++++---+++++---++++--+++-||++++
            +++++---||||+++-|++++--++--||+++++++++---+++++|||++++--+++---++++
    REV:    uucccccc----ccca-cccugugucc--cccgggcggccccccca---agggccccgugugggg
	
	uuccccaaacuguggcaaaagggccgcaaagggccgggaaccaaaaagggcccguuugugggguuuuuccuaaggcucccccccccggaaggaaucccaaaaaaccaccgcucaaguaaaagggggcgaaacccccaagggaauaaaaaaaacccggggugugccccgggaacccccccggcgggcccccugugucccacccccccccuuauacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccccuugggggagggggggggggguuuuucuuuauauucccccacgggguggggau
	.((((((..((((((...(((((.......(((..((((..((....(((((((((...(((((...((((..(((.((((...((....))..((((...........((....))....(((((.....)))))..)))).............))))...)))..)))))))))...)))))))))..))..)))).)))...)))))....((((((.....((((((((..(((((((....)))))))..))))))))))))))...........))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.684.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.0983474999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggc-cgggaaccaaaaagggcccguuugugggguuuuuccuaaggcu--cccc
            ++++|++++---------+++++++++---+++++---++++--+++-||++++
            ++++-++++|||||||||+++++++++---+++++|||++++--+++---++++
    REV:    ccugugucc---------cccgggcggccccccca---agggccccgugugggg
	
	cuguggcaaaagggccgcaaagggccgggaaccaaaaagggcccguuugugggguuuuuccuaaggcucccccccccggaaggaaucccaaaaaaccaccgcucaaguaaaagggggcgaaacccccaagggaauaaaaaaaacccggggugugccccgggaacccccccggcgggcccccugugucccacccccccccuuauacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccccuugggggagggggggggggguuuuucuuuauauucccccacggggugggga
	.((((((......))))))..((((((((.........(((((((((...(((((...((((..(((.((((...((....))..((((...........((....))....(((((.....)))))..)))).............))))...)))..)))))))))...))))))))))))).))))..((((.((((..................(((((((....(((((....))))))))))))(((((..............)))))..)))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.696.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.18	MeanVal:	0.998283	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaccaaaaagggcccguuugugggguuuuuccuaaggcu--cccc
            ++++--++----+++++++++---+++++---++++--+++-||++++
            ++++--++--||+++++++++---+++++|||++++--+++---++++
    REV:    cccugugucc--cccgggcggccccccca---agggccccgugugggg
	
	ggccgcaaagggccgggaaccaaaaagggcccguuugugggguuuuuccuaaggcucccccccccggaaggaaucccaaaaaaccaccgcucaaguaaaagggggcgaaacccccaagggaauaaaaaaaacccggggugugccccgggaacccccccggcgggcccccugugucccacccccccccuuauacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccccuugggggagggggggggggguuuuucuuuauauucccccacggggugggga
	((((......))))((((..((....(((((((((...(((((...((((..(((.((((...((....))..((((...........((....))....(((((.....)))))..)))).............))))...)))..)))))))))...)))))))))..))..))))..((((((((..................(((((((....(((((....))))))))))))(((((..............)))))..)))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.704.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.0983474999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggc-cgggaaccaaaaagggcccguuugugggguuuuuccuaaggcu--cccc
            ++++|++++---------+++++++++---+++++---++++--+++-||++++
            ++++-++++|||||||||+++++++++---+++++|||++++--+++---++++
    REV:    ccugugucc---------cccgggcggccccccca---agggccccgugugggg
	
	agggccgggaaccaaaaagggcccguuugugggguuuuuccuaaggcucccccccccggaaggaaucccaaaaaaccaccgcucaaguaaaagggggcgaaacccccaagggaauaaaaaaaacccggggugugccccgggaacccccccggcgggcccccugugucccacccccccccuuauacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccccuugggggagggggggggggguuuuucuuuauauucccccacggggugggga
	.((((((((.........(((((((((...(((((...((((..(((.((((...((....))..((((...........((....))....(((((.....)))))..)))).............))))...)))..)))))))))...))))))))))))).))))..((((.((((..................(((((((....(((((....))))))))))))(((((..............)))))..)))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F08-19NOV2007-054--.709.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.18	MeanVal:	0.998283	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaccaaaaagggcccguuugugggguuuuuccuaaggcu--cccc
            ++++--++----+++++++++---+++++---++++--+++-||++++
            ++++--++--||+++++++++---+++++|||++++--+++---++++
    REV:    cccugugucc--cccgggcggccccccca---agggccccgugugggg
	
	cgggaaccaaaaagggcccguuugugggguuuuuccuaaggcucccccccccggaaggaaucccaaaaaaccaccgcucaaguaaaagggggcgaaacccccaagggaauaaaaaaaacccggggugugccccgggaacccccccggcgggcccccugugucccacccccccccuuauacgaaaaaaauuguccccccuuuuuucccccuugggggagggggggggggguuuuucuuuauauucccccacggggugggga
	.((((..((....(((((((((...(((((...((((..(((.((((...((....))..((((...........((....))....(((((.....)))))..)))).............))))...)))..)))))))))...)))))))))..))..))))..((((((((..................(((((((....(((((....))))))))))))(((((..............)))))..)))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F12-19NOV2007-086--.559.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.119843	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccacccucccgcuaacggg----agaaaauugucccccuuuuuccc
            +++-++++++++-----+++||||++++++---++++++++++++++
            +++|++++++++---||+++----++++++--|++++++++++++++
    REV:    ggg-gggggggccac--cccaaaaucuuuuug-gggggggggaaggg
	
	acagaggguugagcgacuuccuccccacuggagacugcagcugcccccggcaggcaucaaaaaaaaucaacccccaaagucaaaagggggggaaaaccccaccggagauauaaaaaaaacaggggguguccuccccggagaaccccccgggggcgcccccgguuuccccacccucccgcuaacgggagaaaauugucccccuuuuuccccuuucgggaagggggggggguuuuucuaaaaccccaccgggggggggguuucccaacuuuggugggugggggc
	.(((.(((..(((.......)))))).)))............((((((......................(((((..........))))).......((((((((((.........((((.((((((((...((((((........)))))))))))))).)))).(((.((((((((.....(((((((((...((((((((((((((.....))))))))))))))..))))))....)))...)))))))))))........)))))))))).))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F12-19NOV2007-086--.559.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.119843	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccacccucccgcuaacggg----agaaaauugucccccuuuuuccc
            +++-++++++++-----+++||||++++++---++++++++++++++
            +++|++++++++---||+++----++++++--|++++++++++++++
    REV:    ggg-gggggggccac--cccaaaaucuuuuug-gggggggggaaggg
	
	acagaggguugagcgacuuccuccccacuggagacugcagcugcccccggcaggcaucaaaaaaaaucaacccccaaagucaaaagggggggaaaaccccaccggagauauaaaaaaaacaggggguguccuccccggagaaccccccgggggcgcccccgguuuccccacccucccgcuaacgggagaaaauugucccccuuuuuccccuuucgggaagggggggggguuuuucuaaaaccccaccgggggggggguuucccaacuuuggugggugggggc
	..((..((((....))))..))((((......((.(((..(((((...))))))))))...........(((((((((((.....((((((.....)))).))(((((........((((.((((((((...((((((........)))))))))))))).)))).(((.((((((((.....(((((((((...((((((((((((((.....))))))))))))))..))))))....)))...))))))))))))))))..))))))).))))))))..

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F12-19NOV2007-086--.588.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.119843	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccacccucccgcuaacggg----agaaaauugucccccuuuuuccc
            +++-++++++++-----+++||||++++++---++++++++++++++
            +++|++++++++---||+++----++++++--|++++++++++++++
    REV:    ggg-gggggggccac--cccaaaaucuuuuug-gggggggggaaggg
	
	ggagacugcagcugcccccggcaggcaucaaaaaaaaucaacccccaaagucaaaagggggggaaaaccccaccggagauauaaaaaaaacaggggguguccuccccggagaaccccccgggggcgcccccgguuuccccacccucccgcuaacgggagaaaauugucccccuuuuuccccuuucgggaagggggggggguuuuucuaaaaccccaccgggggggggguuucccaacuuuggugggugggggc
	.............((((((......................(((((..........))))).......((((((((((.........((((.((((((((...((((((........)))))))))))))).)))).(((.((((((((.....(((((((((...((((((((((((((.....))))))))))))))..))))))....)))...)))))))))))........)))))))))).))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F12-19NOV2007-086--.588.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.145794	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccacccucccgcuaacggg----agaaaauugucccccuuuuuccc
            +++-++++++++-----+++||||++++++---+++++++--+++++
            +++|++++++++---||+++----++++++--|+++++++--+++++
    REV:    ggg-gggggggccac--cccaaaaucuuuuug-gggggggggaaggg
	
	ggagacugcagcugcccccggcaggcaucaaaaaaaaucaacccccaaagucaaaagggggggaaaaccccaccggagauauaaaaaaaacaggggguguccuccccggagaaccccccgggggcgcccccgguuuccccacccucccgcuaacgggagaaaauugucccccuuuuuccccuuucgggaagggggggggguuuuucuaaaaccccaccgggggggggguuucccaacuuuggugggugggggc
	.............((((((......................(((((..........))))).......((((((((((.........((((.((((((((...((((((........)))))))))))))).)))).(((.((((((((.....(((((((((...(((((((..(((((.....)))))..)))))))..))))))....)))...)))))))))))........)))))))))).))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F12-19NOV2007-086--.601.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.119843	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccacccucccgcuaacggg----agaaaauugucccccuuuuuccc
            +++-++++++++-----+++||||++++++---++++++++++++++
            +++|++++++++---||+++----++++++--|++++++++++++++
    REV:    ggg-gggggggccac--cccaaaaucuuuuug-gggggggggaaggg
	
	gcccccggcaggcaucaaaaaaaaucaacccccaaagucaaaagggggggaaaaccccaccggagauauaaaaaaaacaggggguguccuccccggagaaccccccgggggcgcccccgguuuccccacccucccgcuaacgggagaaaauugucccccuuuuuccccuuucgggaagggggggggguuuuucuaaaaccccaccgggggggggguuucccaacuuuggugggugggggc
	((((((......................(((((..........))))).......((((((((((.........((((.((((((((...((((((........)))))))))))))).)))).(((.((((((((.....(((((((((...((((((((((((((.....))))))))))))))..))))))....)))...)))))))))))........)))))))))).))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F12-19NOV2007-086--.601.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.145794	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccacccucccgcuaacggg----agaaaauugucccccuuuuuccc
            +++-++++++++-----+++||||++++++---+++++++--+++++
            +++|++++++++---||+++----++++++--|+++++++--+++++
    REV:    ggg-gggggggccac--cccaaaaucuuuuug-gggggggggaaggg
	
	gcccccggcaggcaucaaaaaaaaucaacccccaaagucaaaagggggggaaaaccccaccggagauauaaaaaaaacaggggguguccuccccggagaaccccccgggggcgcccccgguuuccccacccucccgcuaacgggagaaaauugucccccuuuuuccccuuucgggaagggggggggguuuuucuaaaaccccaccgggggggggguuucccaacuuuggugggugggggc
	((((((......................(((((..........))))).......((((((((((.........((((.((((((((...((((((........)))))))))))))).)))).(((.((((((((.....(((((((((...(((((((..(((((.....)))))..)))))))..))))))....)))...)))))))))))........)))))))))).))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F12-19NOV2007-086--.654.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.119843	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccacccucccgcuaacggg----agaaaauugucccccuuuuuccc
            +++-++++++++-----+++||||++++++---++++++++++++++
            +++|++++++++---||+++----++++++--|++++++++++++++
    REV:    ggg-gggggggccac--cccaaaaucuuuuug-gggggggggaaggg
	
	accccaccggagauauaaaaaaaacaggggguguccuccccggagaaccccccgggggcgcccccgguuuccccacccucccgcuaacgggagaaaauugucccccuuuuuccccuuucgggaagggggggggguuuuucuaaaaccccaccgggggggggguuucccaacuuuggugggugg
	..((((((((((.........((((.((((((((...((((((........)))))))))))))).)))).(((.((((((((.....(((((((((...((((((((((((((.....))))))))))))))..))))))....)))...)))))))))))........))))))))))...

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-262-F12-19NOV2007-086--.654.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0.145794	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccacccucccgcuaacggg----agaaaauugucccccuuuuuccc
            +++-++++++++-----+++||||++++++---+++++++--+++++
            +++|++++++++---||+++----++++++--|+++++++--+++++
    REV:    ggg-gggggggccac--cccaaaaucuuuuug-gggggggggaaggg
	
	accccaccggagauauaaaaaaaacaggggguguccuccccggagaaccccccgggggcgcccccgguuuccccacccucccgcuaacgggagaaaauugucccccuuuuuccccuuucgggaagggggggggguuuuucuaaaaccccaccgggggggggguuucccaacuuuggugggugg
	..((((((((((.........((((.((((((((...((((((........)))))))))))))).)))).(((.((((((((.....(((((((((...(((((((..(((((.....)))))..)))))))..))))))....)))...)))))))))))........))))))))))...

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-A01-19NOV2007-015--.760.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.245905	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggagccuauuu---aaagaucucu--gggccc--gccuuuuu
            +++++-++++----|||++++++++++||++++++||++++++++
            +++++-++++-------++++++++++--++++++--++++++++
    REV:    cccccccgggaauacuuuuuuuggggguguuugggcccggaaaaa
	
	cgccgcuucuuuccuuaccagcucccucacgccgucccccgggcgaaaggugggggggaguaacggcccuaaagggggagccuauuuaaagaucucugggcccgccuuuuuuccgcccgaaggggggguaaucgggguuuccccaaaaaaccgggggaaaacgccgaaaaaaaaauuggugagaaaaaaggcccccaaaaggggccggaacccguaaaaaggcccggguuuguggggguuuuuuucauaagggcccccccc
	.((((.........((((...(((((((((..(((((...)))))....))))))))).))))))))......(((((.((((....((((((((((((((((((((((((.((.(((....))).))....((((.(((((((........)))))))..((((((........))))))........((((((.....))))))....)))).))))))))..))))))..)))))))))).......)))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-A01-19NOV2007-015--.760.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.245905	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggagccuauuu---aaagaucucu--gggccc--gccuuuuu
            +++++-++++----|||++++++++++||++++++||++++++++
            +++++-++++-------++++++++++--++++++--++++++++
    REV:    cccccccgggaauacuuuuuuuggggguguuugggcccggaaaaa
	
	cgccgcuucuuuccuuaccagcucccucacgccgucccccgggcgaaaggugggggggaguaacggcccuaaagggggagccuauuuaaagaucucugggcccgccuuuuuuccgcccgaaggggggguaaucgggguuuccccaaaaaaccgggggaaaacgccgaaaaaaaaauuggugagaaaaaaggcccccaaaaggggccggaacccguaaaaaggcccggguuuguggggguuuuuuucauaagggcccccccc
	.((((...((..(((..(((....(((..((((........))))..)))))))))..))...))))......(((((.((((....((((((((((((((((((((((((.((.(((....))).))....((((.(((((((........)))))))..((((((........))))))........((((((.....))))))....)))).))))))))..))))))..)))))))))).......)))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-A01-19NOV2007-015--.766.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.37676883333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccgucccc--cgggcg----aaagguggg---ggggag---uaac--ggc-ccu
            +++-+++++||++++++||||+++++++++|||+++++-|||+++-||+++|+++
            +++|+++++--++++++----+++++++++---+++++----+++---+++-+++
    REV:    ugg-gggggaagcccgccuuuuuuccgcccgggucucuagaaauuuauccgaggg
	
	uucuuuccuuaccagcucccucacgccgucccccgggcgaaaggugggggggaguaacggcccuaaagggggagccuauuuaaagaucucugggcccgccuuuuuuccgcccgaaggggggguaaucgggguuuccccaaaaaaccgggggaaaacgccgaaaaaaaaauuggugagaaaaaaggcccccaaaaggggccggaacccguaaaaaggcccggguuuguggggguuuuuuucauaagggcccccc
	.......((((((((.........(((.(((((((((((((((((((((((((.(((.((((((.....))).)))...)))....)))))...)))))))))....))))))..))))))))..((((.((((((((.........)))))).)).))))........))))))))......((((((.....)))))).(((((((..........)))))))..((((((((((.....)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-A01-19NOV2007-015--.766.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.37676883333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccgucccc--cgggcg----aaagguggg---ggggag---uaac--ggc-ccu
            +++-+++++||++++++||||+++++++++|||+++++-|||+++-||+++|+++
            +++|+++++--++++++----+++++++++---+++++----+++---+++-+++
    REV:    ugg-gggggaagcccgccuuuuuuccgcccgggucucuagaaauuuauccgaggg
	
	uucuuuccuuaccagcucccucacgccgucccccgggcgaaaggugggggggaguaacggcccuaaagggggagccuauuuaaagaucucugggcccgccuuuuuuccgcccgaaggggggguaaucgggguuuccccaaaaaaccgggggaaaacgccgaaaaaaaaauuggugagaaaaaaggcccccaaaaggggccggaacccguaaaaaggcccggguuuguggggguuuuuuucauaagggcccccc
	.......((((((((.........(((.(((((((((((((((((((((((((.(((.((((((.....))).)))...)))....)))))...)))))))))....))))))..))))))))..((((.((((((((.........)))))).)).))))........))))))))......((((((.....)))))).(((((((..........)))))))..((((((..((.....))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-A01-19NOV2007-015--.772.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.37676883333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccgucccc--cgggcg----aaagguggg---ggggag---uaac--ggc-ccu
            +++-+++++||++++++||||+++++++++|||+++++-|||+++-||+++|+++
            +++|+++++--++++++----+++++++++---+++++----+++---+++-+++
    REV:    ugg-gggggaagcccgccuuuuuuccgcccgggucucuagaaauuuauccgaggg
	
	ccuuaccagcucccucacgccgucccccgggcgaaaggugggggggaguaacggcccuaaagggggagccuauuuaaagaucucugggcccgccuuuuuuccgcccgaaggggggguaaucgggguuuccccaaaaaaccgggggaaaacgccgaaaaaaaaauuggugagaaaaaaggcccccaaaaggggccggaacccguaaaaaggcccggguuuguggggguuuuuuucauaagggcccccc
	.((((((((.........(((.(((((((((((((((((((((((((.(((.((((((.....))).)))...)))....)))))...)))))))))....))))))..))))))))..((((.((((((((.........)))))).)).))))........))))))))......((((((.....)))))).(((((((..........)))))))..((((((((((.....)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-A01-19NOV2007-015--.772.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.37676883333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccgucccc--cgggcg----aaagguggg---ggggag---uaac--ggc-ccu
            +++-+++++||++++++||||+++++++++|||+++++-|||+++-||+++|+++
            +++|+++++--++++++----+++++++++---+++++----+++---+++-+++
    REV:    ugg-gggggaagcccgccuuuuuuccgcccgggucucuagaaauuuauccgaggg
	
	ccuuaccagcucccucacgccgucccccgggcgaaaggugggggggaguaacggcccuaaagggggagccuauuuaaagaucucugggcccgccuuuuuuccgcccgaaggggggguaaucgggguuuccccaaaaaaccgggggaaaacgccgaaaaaaaaauuggugagaaaaaaggcccccaaaaggggccggaacccguaaaaaggcccggguuuguggggguuuuuuucauaagggcccccc
	.((((((((.........(((.(((((((((((((((((((((((((.(((.((((((.....))).)))...)))....)))))...)))))))))....))))))..))))))))..((((.((((((((.........)))))).)).))))........))))))))......((((((.....)))))).(((((((..........)))))))..((((((..((.....))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-A01-19NOV2007-015--.779.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-1.6022875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccc--cgggcg----aaagguggg---ggggag---uaac--ggc-ccu
            ++++||++++++||||+++++++++|||+++++-|||+++-||+++|+++
            ++++--++++++----+++++++++---+++++----+++---+++-+++
    REV:    ggggaagcccgccuuuuuuccgcccgggucucuagaaauuuauccgaggg
	
	agcucccucacgccgucccccgggcgaaaggugggggggaguaacggcccuaaagggggagccuauuuaaagaucucugggcccgccuuuuuuccgcccgaaggggggguaaucgggguuuccccaaaaaaccgggggaaaacgccgaaaaaaaaauuggugagaaaaaaggcccccaaaaggggccggaacccguaaaaaggcccggguuuguggggguuu
	(((((((.((.(((..((((((((((((((((((((((((.(((.((((((.....))).)))...)))....)))))...)))))))))....))))))..))))((((...((((.(((((((........)))))))..((((((........))))))........((((((.....))))))....)))).......)))).))).)).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-A01-19NOV2007-015--.782.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-1.6022875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccc--cgggcg----aaagguggg---ggggag---uaac--ggc-ccu
            ++++||++++++||||+++++++++|||+++++-|||+++-||+++|+++
            ++++--++++++----+++++++++---+++++----+++---+++-+++
    REV:    ggggaagcccgccuuuuuuccgcccgggucucuagaaauuuauccgaggg
	
	ucccucacgccgucccccgggcgaaaggugggggggaguaacggcccuaaagggggagccuauuuaaagaucucugggcccgccuuuuuuccgcccgaaggggggguaaucgggguuuccccaaaaaaccgggggaaaacgccgaaaaaaaaauuggugagaaaaaaggcccccaaaaggggccggaacccguaaaaaggcccggguuugugggggu
	.((((((((((..((((((((((((((((((((((((.(((.((((((.....))).)))...)))....)))))...)))))))))....))))))..))))((((...((((.(((((((........)))))))..((((((........))))))........((((((.....))))))....)))).......)))).)))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-A01-19NOV2007-015--.788.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	-1.912365	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccc---gggcg----aaagguggg---ggggag---uaac--ggc-ccu
            ++++++|||+++++||||+++++++++|||+++++-|||+++-||+++|+++
            ++++++---+++++----+++++++++---+++++----+++---+++-+++
    REV:    ggggggaagcccgccuuuuuuccgcccgggucucuagaaauuuauccgaggg
	
	acgccgucccccgggcgaaaggugggggggaguaacggcccuaaagggggagccuauuuaaagaucucugggcccgccuuuuuuccgcccgaaggggggguaaucgggguuuccccaaaaaaccgggggaaaacgccgaaaaaaaaauuggugagaaaaaaggcccccaaaaggggccggaacccguaaaaaggcccggguuuguggggguuu
	.((((.(((((((((((((((((((((((((.(((.((((((.....))).)))...)))....)))))...)))))))))....)))))...))))))....((((.((((((((.........)))))).)).))))..........))))........((((((.....)))))).((((((.((...((((....)))).)).))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-A01-19NOV2007-015--.789.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.245905	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggagccuauuu---aaagaucucu--gggccc--gccuuuuu
            +++++-++++----|||++++++++++||++++++||++++++++
            +++++-++++-------++++++++++--++++++--++++++++
    REV:    cccccccgggaauacuuuuuuuggggguguuugggcccggaaaaa
	
	cgccgucccccgggcgaaaggugggggggaguaacggcccuaaagggggagccuauuuaaagaucucugggcccgccuuuuuuccgcccgaaggggggguaaucgggguuuccccaaaaaaccgggggaaaacgccgaaaaaaaaauuggugagaaaaaaggcccccaaaaggggccggaacccguaaaaaggcccggguuuguggggguuuuuuucauaagggcccccccc
	.((((((((((..((.....))..))))))....))))......(((((.((((....((((((((((((((((((((((((.((.(((....))).))....((((.(((((((........)))))))..((((((........))))))........((((((.....))))))....)))).))))))))..))))))..)))))))))).......)))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-A01-19NOV2007-015--.798.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	-2.39122916666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgggcg----aaagguggg---ggggag---uaac--ggc-ccu
            ++++++||||+++++++++|||+++++-|||+++-||+++|+++
            ++++++----+++++++++---+++++----+++---+++-+++
    REV:    gcccgccuuuuuuccgcccgggucucuagaaauuuauccgaggg
	
	ccgggcgaaaggugggggggaguaacggcccuaaagggggagccuauuuaaagaucucugggcccgccuuuuuuccgcccgaaggggggguaaucgggguuuccccaaaaaaccgggggaaaacgccgaaaaaaaaauuggugagaaaaaaggcccccaaaaggggccggaacccguaaaaaggcccggguuuguggggguuuuuuucauaagggcccccccc
	.((((((((((((((((((((.(((.((((((.....))).)))...)))....)))))...)))))))))....))))))..((((((((..((((.((((((((.........)))))).)).))))...........(((((((((...(((((((...(((.((((...((.......)).)))).))).))))))))))))))))....)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-A01-19NOV2007-015--.832.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	0.245905	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggagccuauuu---aaagaucucu--gggccc--gccuuuuu
            +++++-++++----|||++++++++++||++++++||++++++++
            +++++-++++-------++++++++++--++++++--++++++++
    REV:    cccccccgggaauacuuuuuuuggggguguuugggcccggaaaaa
	
	agggggagccuauuuaaagaucucugggcccgccuuuuuuccgcccgaaggggggguaaucgggguuuccccaaaaaaccgggggaaaacgccgaaaaaaaaauuggugagaaaaaaggcccccaaaaggggccggaacccguaaaaaggcccggguuuguggggguuuuuuucauaagggcccccccc
	.(((((.((((....((((((((((((((((((((((((.((.(((....))).))....((((.(((((((........)))))))..((((((........))))))........((((((.....))))))....)))).))))))))..))))))..)))))))))).......)))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-A01-19NOV2007-015--.880.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.0134163333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gugagaaaaaaggcccccaaaaggggccggaaccc
            +++++++++---+++++++---+++-++++---++
            +++++++++|||+++++++-||+++-++++-||++
    REV:    uacuuuuuu---ugggggug--uuugggccc--gg
	
	aggggggguaaucgggguuuccccaaaaaaccgggggaaaacgccgaaaaaaaaauuggugagaaaaaaggcccccaaaaggggccggaacccguaaaaaggcccggguuuguggggguuuuuuucauaagggcccccccc
	.((((((((..((((.((((((((.........)))))).)).))))...........(((((((((...(((((((...(((.((((...((.......)).)))).))).))))))))))))))))....)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-B03-19NOV2007-029--.626.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	-1.306709	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-ggaaggggcuaaa----gaa-caggcggggguuucccccgggg
            ++|++++++++++---||||+++|++++-+++++---+++++++++
            ++-++++++++++-------+++-++++|+++++|||+++++++++
    REV:    ggcccuuuuccggccccagccuuggucc-cuccc---gggggcccc
	
	gcccccaucacccucuaagccagaagggggagaaccggaaggggcuaaagaacaggcggggguuucccccggggaaaccccccccgggggcccucccugguuccgaccccggccuuuucccggaaaaccgguccccccuuuuuccccuuuggggaaaggggggggcuuuuucucauaacccccccgguggagggucucuucuuuuugugggggggggcggucuucuccccccaacggguggggguguggugcg
	((..(((.(((((((...(((....((((((((.((((((((((((...(((((((.(((((...(((((((((.......)))))))))))))))))).))).......)))))))))).))...((((((((((((((((((((....))))))))))))))))............((((((((..((((((.....))))))..))))))))..))))..)))))))).....))))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-B03-19NOV2007-029--.629.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	-1.306709	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-ggaaggggcuaaa----gaa-caggcggggguuucccccgggg
            ++|++++++++++---||||+++|++++-+++++---+++++++++
            ++-++++++++++-------+++-++++|+++++|||+++++++++
    REV:    ggcccuuuuccggccccagccuuggucc-cuccc---gggggcccc
	
	cccaucacccucuaagccagaagggggagaaccggaaggggcuaaagaacaggcggggguuucccccggggaaaccccccccgggggcccucccugguuccgaccccggccuuuucccggaaaaccgguccccccuuuuuccccuuuggggaaaggggggggcuuuuucucauaacccccccgguggagggucucuucuuuuugugggggggggcggucuucuccccccaacggguggggguguggu
	.(((.(((((((...(((....((((((((.((((((((((((...(((((((.(((((...(((((((((.......)))))))))))))))))).))).......)))))))))).))...((((((((((((((((((((....))))))))))))))))............((((((((..((((((.....))))))..))))))))..))))..)))))))).....))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-B03-19NOV2007-029--.643.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	0.369004166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagaaccggaaggggcuaaagaa-caggcggggguuucccccgggg
            +++++++--++--++++-----+++|++++-+++++---+++++++++
            +++++++||++--++++---||+++-++++|+++++|||+++++++++
    REV:    cccuuuu--ccggccccagc--cuuggucc-cuccc---gggggcccc
	
	agccagaagggggagaaccggaaggggcuaaagaacaggcggggguuucccccggggaaaccccccccgggggcccucccugguuccgaccccggccuuuucccggaaaaccgguccccccuuuuuccccuuuggggaaaggggggggcuuuuucucauaacccccccgguggagggucucuucuuuuugugggggggggcggucuucuccccccaacggguggggguguggug
	.((((.....(((((((..((..((((.....(((((((.(((((...(((((((((.......)))))))))))))))))).)))...))))..))))))))).(((((..(((((((((((((((((....))))))))))))))))))))))......((((((((..(((((....))))).....((((((((((......)))))))))).)))).))))...)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-B03-19NOV2007-029--.643.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.0973138333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccagaaggggga-gaaccggaaggggcuaaagaacaggcggggguuuccc
            +++----++++--|+++++++--++++++--------++-+++++++++++
            +++||||++++---+++++++--++++++---|||||++-+++++++++++
    REV:    cgg----ccccagccuuggucccucccggggg-----ccccccccaaaggg
	
	agccagaagggggagaaccggaaggggcuaaagaacaggcggggguuucccccggggaaaccccccccgggggcccucccugguuccgaccccggccuuuucccggaaaaccgguccccccuuuuuccccuuuggggaaaggggggggcuuuuucucauaacccccccgguggagggucucuucuuuuugugggggggggcggucuucuccccccaacggguggggguguggug
	.(((....((((..(((((((..((((((........((.(((((((((((...))))))))))).))...))))))..)))))))...)))))))........((((((..(((((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))((((.((((((((..(((((....))))).....((((((((((......)))))))))).)))).)))).))))...

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-B03-19NOV2007-029--.650.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	0.369004166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagaaccggaaggggcuaaagaa-caggcggggguuucccccgggg
            +++++++--++--++++-----+++|++++-+++++---+++++++++
            +++++++||++--++++---||+++-++++|+++++|||+++++++++
    REV:    cccuuuu--ccggccccagc--cuuggucc-cuccc---gggggcccc
	
	agggggagaaccggaaggggcuaaagaacaggcggggguuucccccggggaaaccccccccgggggcccucccugguuccgaccccggccuuuucccggaaaaccgguccccccuuuuuccccuuuggggaaaggggggggcuuuuucucauaacccccccgguggagggucucuucuuuuugugggggggggcggucuucuccccccaacggguggggguguggugcg
	...(((((((..((..((((.....(((((((.(((((...(((((((((.......)))))))))))))))))).)))...))))..))))))))).(((((..(((((((((((((((((....)))))))))))))))))))))).((((.((((((((..(((((....))))).....((((((((((......)))))))))).)))).)))).)))).....

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-B03-19NOV2007-029--.653.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	0.369004166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagaaccggaaggggcuaaagaa-caggcggggguuucccccgggg
            +++++++--++--++++-----+++|++++-+++++---+++++++++
            +++++++||++--++++---||+++-++++|+++++|||+++++++++
    REV:    cccuuuu--ccggccccagc--cuuggucc-cuccc---gggggcccc
	
	gggagaaccggaaggggcuaaagaacaggcggggguuucccccggggaaaccccccccgggggcccucccugguuccgaccccggccuuuucccggaaaaccgguccccccuuuuuccccuuuggggaaaggggggggcuuuuucucauaacccccccgguggagggucucuucuuuuugugggggggggcggucuucuccccccaacgggugggggugugg
	(((((((..((..((((.....(((((((.(((((...(((((((((.......)))))))))))))))))).)))...))))..))))))))).(((((..(((((((((((((((((....)))))))))))))))))))))).((((.((((((((..(((((....))))).....((((((((((......)))))))))).)))).)))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-B03-19NOV2007-029--.655.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	-1.306709	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-ggaaggggcuaaa----gaa-caggcggggguuucccccgggg
            ++|++++++++++---||||+++|++++-+++++---+++++++++
            ++-++++++++++-------+++-++++|+++++|||+++++++++
    REV:    ggcccuuuuccggccccagccuuggucc-cuccc---gggggcccc
	
	gagaaccggaaggggcuaaagaacaggcggggguuucccccggggaaaccccccccgggggcccucccugguuccgaccccggccuuuucccggaaaaccgguccccccuuuuuccccuuuggggaaaggggggggcuuuuucucauaacccccccgguggagggucucuucuuuuugugggggggggcggucuucuccccccaacggguggggguguggugcg
	(((((((((((((((((...(((((((.(((((...(((((((((.......)))))))))))))))))).))).......)))))))))).))......(((((((((((((((((....)))))))))))))))))..)))))....((((((((..(((((....))))).....((((((((((......)))))))))).)))).))))..........

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-B03-19NOV2007-029--.659.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	-1.306709	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-ggaaggggcuaaa----gaa-caggcggggguuucccccgggg
            ++|++++++++++---||||+++|++++-+++++---+++++++++
            ++-++++++++++-------+++-++++|+++++|||+++++++++
    REV:    ggcccuuuuccggccccagccuuggucc-cuccc---gggggcccc
	
	accggaaggggcuaaagaacaggcggggguuucccccggggaaaccccccccgggggcccucccugguuccgaccccggccuuuucccgga
	.((((((((((((...(((((((.(((((...(((((((((.......)))))))))))))))))).))).......)))))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-B03-19NOV2007-029--.661.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	-1.809222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaggggcuaaa----gaa-caggcggggguuucccccgggg
            ++++++++++---||||+++|++++-+++++---+++++++++
            ++++++++++-------+++-++++|+++++|||+++++++++
    REV:    ccuuuuccggccccagccuuggucc-cuccc---gggggcccc
	
	cggaaggggcuaaagaacaggcggggguuucccccggggaaaccccccccgggggcccucccugguuccgaccccggccuuuucccggaaaaccgguccccccuuuuuccccuuuggggaaaggggggggcuuuuucucauaacccccccgguggagggucucuucuuuuugugggggggggcggucuucuccccccaacgggugggggugugg
	.((((((((((...(((((((.(((((...(((((((((.......)))))))))))))))))).))).......)))))))))).((((((..(((((((((((((((((....)))))))))))))))))))))))((((.((((((((..(((((....))))).....((((((((((......)))))))))).)))).)))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-B10-19NOV2007-078--.831.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.14	MeanVal:	-0.946445333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggguuuuuccuaaaggccccccccccccgggagag
            +++++--++++++-----+++++++++++++++++++
            +++++--++++++|||||+++++++++++++++++++
    REV:    uuuuugugggggg-----ggggggggggggcucucuc
	
	gggggguuuuuccuaaaggccccccccccccgggagaguccccaaaaaaaccgcgccccaaguaaaagggggggggagaaccccccggggaauaaaaagguaaagcggcgguucggugagaaaaaaacaggccgcccccucuuucucucucucucgggggggggggggggggguguuuuua
	.(((((..((((((.....((((((((((((((((((((((((............((((........))))(((((....))))).)))))......((..((((.((((((...((.........))..))))))....))))..)))))))))))))))))))))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-E05-19NOV2007-039--.531.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	-1.1249875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagcggcagcggcuucuucuccu--ucguu
            ++++-+++---+++++++++++++||+++++
            ++++-+++---+++++++++++++--+++++
    REV:    ugucuucgaguuugaaggaggggaaagguaa
	
	uggauuuagcagcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuaaauggaaaggggaggaaguuugagcuucuguaauuuccccuccccggggggaaucuuaaauuugggggggggggguuuccuccccaggggggggggggggggccacaacacccccccccuuccccccccgcccccccg
	.(((((((((((.(((...((((((((((((((((((..........)))))..)))))))))))))...))).))))...(((((((.....)))))))...)))))))(((((((.((((......)))).((((((((((((((((........))))))))))))))))....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-E05-19NOV2007-039--.531.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	-1.1249875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagcggcagcggcuucuucuccu--ucguu
            ++++-+++---+++++++++++++||+++++
            ++++-+++---+++++++++++++--+++++
    REV:    ugucuucgaguuugaaggaggggaaagguaa
	
	uggauuuagcagcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuaaauggaaaggggaggaaguuugagcuucuguaauuuccccuccccggggggaaucuuaaauuugggggggggggguuuccuccccaggggggggggggggggccacaacacccccccccuuccccccccgcccccccg
	.(((((((((((.(((...((((((((((((((((((..........)))))..)))))))))))))...))).))))...(((((((.....)))))))...)))))))(((((((.((((......)))).(((((..(((((((((........)))))))))..)))))....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-E05-19NOV2007-039--.538.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	-1.1249875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagcggcagcggcuucuucuccu--ucguu
            ++++-+++---+++++++++++++||+++++
            ++++-+++---+++++++++++++--+++++
    REV:    ugucuucgaguuugaaggaggggaaagguaa
	
	agcagcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuaaauggaaaggggaggaaguuugagcuucuguaauuuccccuccccggggggaaucuuaaauuugggggggggggguuuccuccccaggggggggggggggggccacaacacccccccccuuccccccccgcccccccg
	.((((.(((...((((((((((((((((((..........)))))..)))))))))))))...))).))))...(((((((.....)))))))..........(((((((.((((......)))).((((((((((((((((........))))))))))))))))....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-E05-19NOV2007-039--.538.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	-1.1249875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagcggcagcggcuucuucuccu--ucguu
            ++++-+++---+++++++++++++||+++++
            ++++-+++---+++++++++++++--+++++
    REV:    ugucuucgaguuugaaggaggggaaagguaa
	
	agcagcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuaaauggaaaggggaggaaguuugagcuucuguaauuuccccuccccggggggaaucuuaaauuugggggggggggguuuccuccccaggggggggggggggggccacaacacccccccccuuccccccccgcccccccg
	.((((.(((...((((((((((((((((((..........)))))..)))))))))))))...))).))))...(((((((.....)))))))..........(((((((.((((......)))).(((((..(((((((((........)))))))))..)))))....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-E05-19NOV2007-039--.541.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	-1.46675433333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggcagcg---gcuucuucuccu--ucguu
            ++++-+++-|||++++++++++++||+++++
            ++++-+++----++++++++++++--+++++
    REV:    ugucuucgaguuugaaggaggggaaagguaa
	
	agcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuaaauggaaaggggaggaaguuugagcuucuguaauuuccccuccccggggggaaucuuaaauuugggggggggggguuuccuccccaggggggggggggggggccacaacacccccccccuuccccccccgcccccccg
	.((((.(((.(((((((((((((((((..........)))))..))))))))))))....))).))))...(((((((.....)))))))..........(((((((.((((......)))).((((((((((((((((........))))))))))))))))....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-E05-19NOV2007-039--.541.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	-1.46675433333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggcagcg---gcuucuucuccu--ucguu
            ++++-+++-|||++++++++++++||+++++
            ++++-+++----++++++++++++--+++++
    REV:    ugucuucgaguuugaaggaggggaaagguaa
	
	agcggcagcggcuucuucuccuucguugauucgccuaaauggaaaggggaggaaguuugagcuucuguaauuuccccuccccggggggaaucuuaaauuugggggggggggguuuccuccccaggggggggggggggggccacaacacccccccccuuccccccccgcccccccg
	.((((.(((.(((((((((((((((((..........)))))..))))))))))))....))).))))...(((((((.....)))))))..........(((((((.((((......)))).(((((..(((((((((........)))))))))..)))))....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.759.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	7.92777266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++++++++++++++++-||+++++--++++-------++-----+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++++++++++++++++---+++++--++++-------++---||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    aaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
	
	aaggcucaacauccuuauccuuguggaucuucugcuuugcgguauacaucuugccuugaacgaaaaaagcggggcgcccgaaaucgucaagggaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	.(((((...(((....((((....)))).(((......((((....((((...(((((.((((......((((...))))...)))))))))..(((.......)))..))))....))))..((((((..........))))))........)))..)))..))))).........((((((((((((((((.(((((..((((.......((.....(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))...)).......))))..)))))...))))))))))))))))...((((((((........))...........))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.759.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	7.02912316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++++++++++++++++-||+++++--++++--------------+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++++++++++++++++---+++++--++++------------||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    aaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
	
	aaggcucaacauccuuauccuuguggaucuucugcuuugcgguauacaucuugccuugaacgaaaaaagcggggcgcccgaaaucgucaagggaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	.(((((...(((....((((....)))).(((......((((....((((...(((((.((((......((((...))))...)))))))))..(((.......)))..))))....))))..((((((..........))))))........)))..)))..))))).........((((((((((((((((.(((((..((((..............(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))............))))..)))))...))))))))))))))))...((((((((........))...........))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.848.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	7.92777266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++++++++++++++++-||+++++--++++-------++-----+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++++++++++++++++---+++++--++++-------++---||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    aaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
	
	agggaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	....((((.((.((.((...((.....)).))..((((((..........)))))).............)).)).)))).........((((((((((((((((.(((((..((((.......((.....(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))...)).......))))..)))))...))))))))))))))))...((((((((........))...........))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.848.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	7.02912316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++++++++++++++++-||+++++--++++--------------+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++++++++++++++++---+++++--++++------------||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    aaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
	
	agggaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	....((((.((.((.((...((.....)).))..((((((..........)))))).............)).)).)))).........((((((((((((((((.(((((..((((..............(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))............))))..)))))...))))))))))))))))...((((((((........))...........))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.851.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	7.92777266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++++++++++++++++-||+++++--++++-------++-----+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++++++++++++++++---+++++--++++-------++---||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    aaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
	
	gaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	.((((.((.((.((...((.....)).))..((((((..........)))))).............)).)).)))).........((((((((((((((((.(((((..((((.......((.....(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))...)).......))))..)))))...))))))))))))))))...((((((((........))...........))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.851.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	7.02912316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++++++++++++++++-||+++++--++++--------------+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++++++++++++++++---+++++--++++------------||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    aaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
	
	gaggcgacgauagcucugaugauuucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	.((((.((.((.((...((.....)).))..((((((..........)))))).............)).)).)))).........((((((((((((((((.(((((..((((..............(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))............))))..)))))...))))))))))))))))...((((((((........))...........))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.875.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	7.92777266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++++++++++++++++-||+++++--++++-------++-----+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++++++++++++++++---+++++--++++-------++---||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    aaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
	
	ucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	.(((((..(((((........)))))..((....))........)))))............((((((((((((((((.(((((..((((.......((.....(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))...)).......))))..)))))...))))))))))))))))...((((((((........))...........))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.875.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	7.02912316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++++++++++++++++-||+++++--++++--------------+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++++++++++++++++---+++++--++++------------||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    aaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
	
	ucugcucugggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	.(((((..(((((........)))))..((....))........)))))............((((((((((((((((.(((((..((((..............(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))............))))..)))))...))))))))))))))))...((((((((........))...........))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.883.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	7.92777266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++++++++++++++++-||+++++--++++-------++-----+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++++++++++++++++---+++++--++++-------++---||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    aaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
	
	gggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	(((((........)))))...................................((((((((((((((((.(((((..((((.......((.....(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))...)).......))))..)))))...))))))))))))))))...((((((((........))...........))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.883.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	7.02912316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++++++++++++++++-||+++++--++++--------------+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++++++++++++++++---+++++--++++------------||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    aaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
	
	gggggaauacugccccccccgauaauucugaaaaaugguagccuaacaaaaaguuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	(((((........)))))...................................((((((((((((((((.(((((..((((..............(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))............))))..)))))...))))))))))))))))...((((((((........))...........))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.935.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.89	MeanVal:	7.92777266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++++++++++++++++-||+++++--++++-------++-----+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++++++++++++++++---+++++--++++-------++---||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    aaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
	
	guuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	.((((((((((((((((.(((((..((((.......((.....(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))...)).......))))..)))))...))))))))))))))))...((((((((........))...........))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-F09-19NOV2007-069--.935.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	7.02912316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuggggggccuuuuc--uuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuuggg---gugg---gggggga
            ++++++++++++++++-||+++++--++++--------------+++++++-++++--|||+++-|||+++++++
            ++++++++++++++++---+++++--++++------------||+++++++-++++-----+++----+++++++
    REV:    aaaaccccccggaaaaaaaaagguugguaaaacaaaaaaaaa--agcccacaaaauggggauacaaaaccccccu
	
	guuuuggggggccuuuucuuccguucauugaauucguuguggcuugggugguuugggguggggggggauagcgcccccuuaagggggucuauuuacccaauaauuguggggcgcguuuuuuuucccccccgaagggggggggaaaauggguuuuuccccccaaaacauagggguaaaacacccgaaaaaaaaaacaaaaugguuggaaaaaaaaaggccccccaaaaaaaagcgccgggagacacaccaauaaaaaaagggcgcu
	.((((((((((((((((.(((((..((((..............(((((((.((((..(((.(((((((..(((((((..(((..((((......)))).....))).)))))))....((((((((((((....))))))))))))........)))))))....))).....)))).)))))))............))))..)))))...))))))))))))))))...((((((((........))...........))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-F11-19NOV2007-085--.599.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuccccggauaaugaaccggggcuuggacgggggg
            ++-+++-----------++++++++-++++-++++++
            ++-+++|||||||||||++++++++-++++-++++++
    REV:    cccagg-----------uggccccguguuuccccccc
	
	cgggcggaagccccgguuccccggauaaugaaccggggcuuggacggggggcuuccaaauuuuuugaaggggggggcauaauuugcggccccccuuacaaaaaaaaauaauuuuguuuuuuucccccccccuuugugccccgguggacccu
	.((((....)))).((.(((...........((((((((.((((.((((((........(((((((((((((((.(((.....)))..)))))))).)))))))(((((....)))))......)))))).)))).))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-F11-19NOV2007-085--.599.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.12	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuccccggauaaugaaccggggcuuggacgggggg
            +++++------------++++++++-++++-++++++
            +++++||||||||||||++++++++-++++-++++++
    REV:    ccagg------------uggccccguguuuccccccc
	
	cgggcggaagccccgguuccccggauaaugaaccggggcuuggacggggggcuuccaaauuuuuugaaggggggggcauaauuugcggccccccuuacaaaaaaaaauaauuuuguuuuuuucccccccccuuugugccccgguggacccu
	.((((....)))).(((((............((((((((.((((.((((((........(((((((((((((((.(((.....)))..)))))))).)))))))(((((....)))))......)))))).)))).)))))))))))))..

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-G10-19NOV2007-068--.479.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.423611999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccuc-cagguaugcuuuggcccccccuaggg-------aaaaaagugcccccuuuuucc
            +++++|++++---------+++++++---+++|||||||+++++++-+++++++++--++
            +++++-++++---------+++++++|||+++-------+++++++-+++++++++--++
    REV:    ggggguguuuuaauuauuaugggggg---cccaacuaauuuuuuuuuugggggggagggg
	
	acuuugcgggccagcgagccugaccauuugggugcccagcauucuuugccugagcaguucuaccgacuccacggcagaaucuccugaaaggaauggccugcuugugagcaaggacauccuccagguaugcuuuggcccccccuagggaaaaaagugcccccuuuuuccuuuggggggaggggggguuuuuuuuuuaaucaacccgggggguauuauuaauuuugugggggggggggguuaaaccccccg
	.((((((..((.((((.(((...((.((..((.((.(((((.....))).)).)).(((((.(((......))).)))))..))..)).))...))).)))).))..))))))...(((((((((.........(((((((...((((((((((.(((((((((..((.....))..))))))))).))))))).......)))))))))).........)))).))))).((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-G10-19NOV2007-068--.479.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.493721999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuccagguaugcuuug--gcccccccuaggg-------aaaaaagugcccccuuuuucc
            ++++++-----------||+++++++---+++|||||||+++++++-+++++++++--++
            ++++++-------------+++++++|||+++-------+++++++-+++++++++--++
    REV:    ggggguguuuuaauuauuaugggggg---cccaacuaauuuuuuuuuugggggggagggg
	
	acuuugcgggccagcgagccugaccauuugggugcccagcauucuuugccugagcaguucuaccgacuccacggcagaaucuccugaaaggaauggccugcuugugagcaaggacauccuccagguaugcuuuggcccccccuagggaaaaaagugcccccuuuuuccuuuggggggaggggggguuuuuuuuuuaaucaacccgggggguauuauuaauuuugugggggggggggguuaaaccccccg
	.((((((..((.((((.(((...((.((..((.((.(((((.....))).)).)).(((((.(((......))).)))))..))..)).))...))).)))).))..))))))....((((((...........(((((((...((((((((((.(((((((((..((.....))..))))))))).))))))).......)))))))))).............)))))).((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-G10-19NOV2007-068--.495.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.454853999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccuaggg-------aaaaaagugcccccuuuuucc
            ++++++--+++|||||||+++++++-+++++++++--++
            ++++++||+++-------+++++++-+++++++++--++
    REV:    gggggg--cccaacuaauuuuuuuuuugggggggagggg
	
	agccugaccauuugggugcccagcauucuuugccugagcaguucuaccgacuccacggcagaaucuccugaaaggaauggccugcuugugagcaaggacauccuccagguaugcuuuggcccccccuagggaaaaaagugcccccuuuuuccuuuggggggaggggggguuuuuuuuuuaaucaacccgggggguauuauuaauuuugugggggggggggguuaaaccccccg
	.((((((....)))))).(((.(((......(((.((((((((((.(((......))).)))))..((((..(((.(((.((((((....)))).)).)))))).))))..))))).)))((((((..((((((((((.(((((((((..((.....))..))))))))).))))))).......)))))))))............))).))).((((((......)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-G10-19NOV2007-068--.500.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.454853999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccuaggg-------aaaaaagugcccccuuuuucc
            ++++++--+++|||||||+++++++-+++++++++--++
            ++++++||+++-------+++++++-+++++++++--++
    REV:    gggggg--cccaacuaauuuuuuuuuugggggggagggg
	
	gaccauuugggugcccagcauucuuugccugagcaguucuaccgacuccacggcagaaucuccugaaaggaauggccugcuugugagcaaggacauccuccagguaugcuuuggcccccccuagggaaaaaagugcccccuuuuuccuuuggggggaggggggguuuuuuuuuuaaucaacccgggggguauuauuaauuuugugggggggggggguuaaaccccccg
	.(((.....))).(((.(((......(((.((((((((((.(((......))).)))))..((((..(((.(((.((((((....)))).)).)))))).))))..))))).)))((((((..((((((((((.(((((((((..((.....))..))))))))).))))))).......)))))))))............))).))).((((((......)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-G10-19NOV2007-068--.512.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.454853999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccuaggg-------aaaaaagugcccccuuuuucc
            ++++++--+++|||||||+++++++-+++++++++--++
            ++++++||+++-------+++++++-+++++++++--++
    REV:    gggggg--cccaacuaauuuuuuuuuugggggggagggg
	
	gcccagcauucuuugccugagcaguucuaccgacuccacggcagaaucuccugaaaggaauggccugcuugugagcaaggacauccuccagguaugcuuuggcccccccuagggaaaaaagugcccccuuuuuccuuuggggggaggggggguuuuuuuuuuaaucaacccgggggguauuauuaauuuugugggggggggggguuaaaccccccg
	.(((.(((......(((.((((((((((.(((......))).)))))..((((..(((.(((.((((((....)))).)).)))))).))))..))))).)))((((((..((((((((((.(((((((((..((.....))..))))))))).))))))).......)))))))))............))).))).((((((......)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-G10-19NOV2007-068--.544.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.32472	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccccccuaggg-------aaaaaagugcccccuuuuucc
            +++++++---+++|||||||+++++++-+++++++++--++
            +++++++|||+++-------+++++++-+++++++++--++
    REV:    ugggggg---cccaacuaauuuuuuuuuugggggggagggg
	
	acuccacggcagaaucuccugaaaggaauggccugcuugugagcaaggacauccuccagguaugcuuuggcccccccuagggaaaaaagugcccccuuuuuccuuuggggggaggggggguuuuuuuuuuaaucaacccgggggguauuauuaauuuugugggggggggggguuaaaccccccg
	.((((((.(((......((((..(((.(((.((((((....)))).)).)))))).))))..)))....(((((((...((((((((((.(((((((((..((.....))..))))))))).))))))).......))))))))))............)))))).((((((......)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-G10-19NOV2007-068--.549.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.32472	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccccccuaggg-------aaaaaagugcccccuuuuucc
            +++++++---+++|||||||+++++++-+++++++++--++
            +++++++|||+++-------+++++++-+++++++++--++
    REV:    ugggggg---cccaacuaauuuuuuuuuugggggggagggg
	
	acggcagaaucuccugaaaggaauggccugcuugugagcaaggacauccuccagguaugcuuuggcccccccuagggaaaaaagugcccccuuuuuccuuuggggggaggggggguuuuuuuuuuaaucaacccgggggguauuauuaauuuugugggggggggggguuaaaccccccg
	...(((((((..((((..(((.(((.((((((....)))).)).)))))).)))).........(((((((...((((((((((.(((((((((..((.....))..))))))))).))))))).......)))))))))).......))))))).....((((((......)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-G10-19NOV2007-068--.558.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.32472	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcccccccuaggg-------aaaaaagugcccccuuuuucc
            +++++++---+++|||||||+++++++-+++++++++--++
            +++++++|||+++-------+++++++-+++++++++--++
    REV:    ugggggg---cccaacuaauuuuuuuuuugggggggagggg
	
	ucuccugaaaggaauggccugcuugugagcaaggacauccuccagguaugcuuuggcccccccuagggaaaaaagugcccccuuuuuccuuuggggggaggggggguuuuuuuuuuaaucaacccgggggguauuauuaauuuugugggggggggggguuaaaccccccg
	.((((((...(((((.((.((((((.(((..........))))))))).))....(((((((...((((((((((.(((((((((..((.....))..))))))))).))))))).......)))))))))).......))))).)))))).((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-G10-19NOV2007-068--.570.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.420413999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuc-cagguaugcuuuggcccccccuaggg-------aaaaaagugcccccuuuuucc
            ++++|++++---------+++++++---+++|||||||+++++++-+++++++++--++
            ++++-++++---------+++++++|||+++-------+++++++-+++++++++--++
    REV:    gggguguuuuaauuauuaugggggg---cccaacuaauuuuuuuuuugggggggagggg
	
	aauggccugcuugugagcaaggacauccuccagguaugcuuuggcccccccuagggaaaaaagugcccccuuuuuccuuuggggggaggggggguuuuuuuuuuaaucaacccgggggguauuauuaauuuugugggggggggggguuaaaccccccg
	.(((.((((((....)))).)).)))((((((((.........(((((((...((((((((((.(((((((((..((.....))..))))))))).))))))).......)))))))))).........)))).)))).((((((......)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-G10-19NOV2007-068--.570.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.493721999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuccagguaugcuuug--gcccccccuaggg-------aaaaaagugcccccuuuuucc
            ++++++-----------||+++++++---+++|||||||+++++++-+++++++++--++
            ++++++-------------+++++++|||+++-------+++++++-+++++++++--++
    REV:    ggggguguuuuaauuauuaugggggg---cccaacuaauuuuuuuuuugggggggagggg
	
	aauggccugcuugugagcaaggacauccuccagguaugcuuuggcccccccuagggaaaaaagugcccccuuuuuccuuuggggggaggggggguuuuuuuuuuaaucaacccgggggguauuauuaauuuugugggggggggggguuaaaccccccg
	.(((.((((((....)))).)).)))((((((...........(((((((...((((((((((.(((((((((..((.....))..))))))))).))))))).......)))))))))).............)))))).((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-G10-19NOV2007-068--.574.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.423611999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccuc-cagguaugcuuuggcccccccuaggg-------aaaaaagugcccccuuuuucc
            +++++|++++---------+++++++---+++|||||||+++++++-+++++++++--++
            +++++-++++---------+++++++|||+++-------+++++++-+++++++++--++
    REV:    ggggguguuuuaauuauuaugggggg---cccaacuaauuuuuuuuuugggggggagggg
	
	gccugcuugugagcaaggacauccuccagguaugcuuuggcccccccuagggaaaaaagugcccccuuuuuccuuuggggggaggggggguuuuuuuuuuaaucaacccgggggguauuauuaauuuugugggggggggggguuaaaccccccg
	.((((((....)))).))...(((((((((.........(((((((...((((((((((.(((((((((..((.....))..))))))))).))))))).......)))))))))).........)))).))))).((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-G10-19NOV2007-068--.574.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.493721999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuccagguaugcuuug--gcccccccuaggg-------aaaaaagugcccccuuuuucc
            ++++++-----------||+++++++---+++|||||||+++++++-+++++++++--++
            ++++++-------------+++++++|||+++-------+++++++-+++++++++--++
    REV:    ggggguguuuuaauuauuaugggggg---cccaacuaauuuuuuuuuugggggggagggg
	
	gccugcuugugagcaaggacauccuccagguaugcuuuggcccccccuagggaaaaaagugcccccuuuuuccuuuggggggaggggggguuuuuuuuuuaaucaacccgggggguauuauuaauuuugugggggggggggguuaaaccccccg
	.((((((....)))).))....((((((...........(((((((...((((((((((.(((((((((..((.....))..))))))))).))))))).......)))))))))).............)))))).((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-G10-19NOV2007-068--.578.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.423611999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccuc-cagguaugcuuuggcccccccuaggg-------aaaaaagugcccccuuuuucc
            +++++|++++---------+++++++---+++|||||||+++++++-+++++++++--++
            +++++-++++---------+++++++|||+++-------+++++++-+++++++++--++
    REV:    ggggguguuuuaauuauuaugggggg---cccaacuaauuuuuuuuuugggggggagggg
	
	gcuugugagcaaggacauccuccagguaugcuuuggcccccccuagggaaaaaagugcccccuuuuuccuuuggggggaggggggguuuuuuuuuuaaucaacccgggggguauuauuaauuuugugggggggggggguuaaaccccccg
	.((((....))))....(((((((((.........(((((((...((((((((((.(((((((((..((.....))..))))))))).))))))).......)))))))))).........)))).))))).((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-G10-19NOV2007-068--.578.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.493721999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuccagguaugcuuug--gcccccccuaggg-------aaaaaagugcccccuuuuucc
            ++++++-----------||+++++++---+++|||||||+++++++-+++++++++--++
            ++++++-------------+++++++|||+++-------+++++++-+++++++++--++
    REV:    ggggguguuuuaauuauuaugggggg---cccaacuaauuuuuuuuuugggggggagggg
	
	gcuugugagcaaggacauccuccagguaugcuuuggcccccccuagggaaaaaagugcccccuuuuuccuuuggggggaggggggguuuuuuuuuuaaucaacccgggggguauuauuaauuuugugggggggggggguuaaaccccccg
	.((((....)))).....((((((...........(((((((...((((((((((.(((((((((..((.....))..))))))))).))))))).......)))))))))).............)))))).((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-G10-19NOV2007-068--.595.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.420413999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuc-cagguaugcuuuggcccccccuaggg-------aaaaaagugcccccuuuuucc
            ++++|++++---------+++++++---+++|||||||+++++++-+++++++++--++
            ++++-++++---------+++++++|||+++-------+++++++-+++++++++--++
    REV:    gggguguuuuaauuauuaugggggg---cccaacuaauuuuuuuuuugggggggagggg
	
	uccuccagguaugcuuuggcccccccuagggaaaaaagugcccccuuuuuccuuuggggggaggggggguuuuuuuuuuaaucaacccgggggguauuauuaauuuugugggggggggggguuaaaccccccg
	.((((((((.........(((((((...((((((((((.(((((((((..((.....))..))))))))).))))))).......)))))))))).........)))).)))).((((((......)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-G10-19NOV2007-068--.595.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.493721999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuccagguaugcuuug--gcccccccuaggg-------aaaaaagugcccccuuuuucc
            ++++++-----------||+++++++---+++|||||||+++++++-+++++++++--++
            ++++++-------------+++++++|||+++-------+++++++-+++++++++--++
    REV:    ggggguguuuuaauuauuaugggggg---cccaacuaauuuuuuuuuugggggggagggg
	
	uccuccagguaugcuuuggcccccccuagggaaaaaagugcccccuuuuuccuuuggggggaggggggguuuuuuuuuuaaucaacccgggggguauuauuaauuuugugggggggggggguuaaaccccccg
	.((((((...........(((((((...((((((((((.(((((((((..((.....))..))))))))).))))))).......)))))))))).............)))))).((((((.....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-263-G10-19NOV2007-068--.658.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-0.863385333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggguuuuuuuuuuaaucaacccggggggu
            +++++++++--++++---++--++++-+++++
            +++++++++--++++-||++--++++-+++++
    REV:    ccccccaaauuggggg--ggggggguguuuua
	
	gggggguuuuuuuuuuaaucaacccgggggguauuauuaauuuugugggggggggggguuaaaccccccg
	(((((((((..((((...((..((((.(((((.......))))).))))..)).))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-264-A07-19NOV2007-063--.554.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	5.94497	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaggggggagaaacccccaagggacauauaaaaaaaaacaggggg
            +++++++++++--++++--+++++--------------+++++++
            +++++++++++--++++--+++++-----|||||||||+++++++
    REV:    uuuucuccucuggggggccucccuaaaag---------guccccc
	
	agggugauggucuuacccgugagggucuucacgaagaucugcaucguugcagaacucgagugagagaggauuuggggguugucgccgaugcgaauuaggguucuguccccgggagagaacaaaaaaaaaccagccccaauaacaaaggggggagaaacccccaagggacauauaaaaaaaaacaggggguuuccccccuggaaaaucccuccggggggucuccucuuuuccccacccc
	.(((((..((((((((((....)))).(((((..((.((((((....)))))).))...)))))..))))))..(((((((((((....))))......(((((.(((...))).)))))..........))))))).......(((((((((((..((((..(((((..............(((((((....))))))).....)))))..))))..)))))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-264-A10-19NOV2007-080--.811.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.24	MeanVal:	-1.30065783333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuugccuuggg---ugauuuuuuuuccgccaacaaaaugaauuuugucccaaccuagggg
            ++++++++++++++|||+++-++++++---+++++++-------------++++-----++++
            ++++++++++++++---+++-++++++--|+++++++|||||||||||||++++--|||++++
    REV:    ggaaagcggggcccccggcuugggagauc-ugguugu-------------ggguaa---cccc
	
	ggccagggugaaaggggagggccgcccgaaaaaaaaaaacuuuuuuuugggggcuuuuuuuuugccuugggugauuuuuuuuccgccaacaaaaugaauuuugucccaaccuagggguugcccccaauggguguuggucuagaggguucggcccccggggcgaaagggcccaaauucccggggcca
	((((.(((.....(((.((((((.(((((((((((.....)))))))))))))))))(((((((((((((((((.((((((...(((((((.............((((.....((((....))))..)))))))))))..)))))).)))...)))))))))))))).))).....)))..)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-264-A11-19NOV2007-095--.934.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.264323333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggggggcguucccccccucccaa--aacauauucucgc
            ++++++---+++++++++-++++-||+++++-----+++
            ++++++---+++++++++|++++---+++++|||||+++
    REV:    acccccagaaaggggggg-ggguggguugug-----gcg
	
	acaaagaaauuuggggggcguucccccccucccaaaacauauucucgccccggcgguguuggguggggggggggaaagacccccacauaaaggggaauaaaaauaaaaaauuccgggggccuuuuuuuuuccccggggggggggggggauucguuuuucccccacaauccggggaaaaacccaaaaaaaaaaaauuguaagaacaaaacccccccacaaaguccccg
	...........((((((...(((((((((.((((.(((((.....(((....))))))))...)))))))))))))...))))))......(((((..............(((((((((..........)))))))))..(((((((.....((((((((((........))))))))))..............((((....))))..)))))))......))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-264-A11-19NOV2007-095--.934.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	0.450418499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcg-uucccccccucccaa--aacauauucucgc
            +++++--|+++++++++-++++-||+++++-----+++
            +++++---+++++++++|++++---+++++|||||+++
    REV:    cccccagaaaggggggg-ggguggguugug-----gcg
	
	acaaagaaauuuggggggcguucccccccucccaaaacauauucucgccccggcgguguuggguggggggggggaaagacccccacauaaaggggaauaaaaauaaaaaauuccgggggccuuuuuuuuuccccggggggggggggggauucguuuuucccccacaauccggggaaaaacccaaaaaaaaaaaauuguaagaacaaaacccccccacaaaguccccg
	.((((....))))(((((..(((((((((.((((.(((((.....(((....))))))))...)))))))))))))...))))).......(((((..............(((((((((..........)))))))))..(((((((.....((((((((((........))))))))))..............((((....))))..)))))))......))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-264-A11-19NOV2007-095--.938.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.264323333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggggggcguucccccccucccaa--aacauauucucgc
            ++++++---+++++++++-++++-||+++++-----+++
            ++++++---+++++++++|++++---+++++|||||+++
    REV:    acccccagaaaggggggg-ggguggguugug-----gcg
	
	agaaauuuggggggcguucccccccucccaaaacauauucucgccccggcgguguuggguggggggggggaaagacccccacauaaaggggaauaaaaauaaaaaauuccgggggccuuuuuuuuuccccggggggggggggggauucguuuuucccccacaauccggggaaaaacccaaaaaaaaaaaauuguaagaacaaaacccccccacaaaguccccgcuca
	.((....((((((...(((((((((.((((.(((((.....(((....))))))))...)))))))))))))...))))))......(((((..............(((((((((..........)))))))))..(((((((.....((((((((((........))))))))))..............((((....))))..)))))))......)))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-264-A11-19NOV2007-095--.938.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.264323333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggggggcguucccccccucccaa--aacauauucucgc
            ++++++---+++++++++-++++-||+++++-----+++
            ++++++---+++++++++|++++---+++++|||||+++
    REV:    acccccagaaaggggggg-ggguggguugug-----gcg
	
	agaaauuuggggggcguucccccccucccaaaacauauucucgccccggcgguguuggguggggggggggaaagacccccacauaaaggggaauaaaaauaaaaaauuccgggggccuuuuuuuuuccccggggggggggggggauucguuuuucccccacaauccggggaaaaacccaaaaaaaaaaaauuguaagaacaaaacccccccacaaaguccccgcuca
	.......((((((...(((((((((.((((.(((((.....(((....))))))))...)))))))))))))...))))))......(((((..............(((((((((..........)))))))))..(((((((.....((((((((((........))))))))))..............((((....))))..)))))))......))))).....

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-264-A11-19NOV2007-095--.944.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.264323333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggggggcguucccccccucccaa--aacauauucucgc
            ++++++---+++++++++-++++-||+++++-----+++
            ++++++---+++++++++|++++---+++++|||||+++
    REV:    acccccagaaaggggggg-ggguggguugug-----gcg
	
	uuggggggcguucccccccucccaaaacauauucucgccccggcgguguuggguggggggggggaaagacccccacauaaaggggaauaaaaauaaaaaauuccgggggccuuuuuuuuuccccggggggggggggggauucguuuuucccccacaauccggggaaaaacccaaaaaaaaaaaauuguaagaacaaaacccccccacaaaguccccg
	.((((((...(((((((((.((((.(((((.....(((....))))))))...)))))))))))))...))))))......(((((..............(((((((((..........)))))))))..(((((((.....((((((((((........))))))))))..............((((....))))..)))))))......))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-264-B12-19NOV2007-094--.642.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-1.86780233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggggggguuuuccaaaacccacccccggg--gg
            +++++++++--++++----+++-+++++++-||++
            +++++++++-|++++-|||+++|+++++++---++
    REV:    uccccccccu-ggggg---ggg-ggggguuuaacc
	
	aggggggggguuuuccaaaacccacccccgggggaauuccaauuuggggggggggggguccccccccug
	.(((((((((..((((....(((.(((((((.((....))...)))))))))).)))).))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.906.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.2942295	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggccucguuuuucacccggaaagggggggaaa
            ++++----+++++++-+++++-----++++++++
            ++++||||+++++++|+++++-----++++++++
    REV:    cccc----caaaagg-gggcccaaaacccccuuu
	

>LUSHE1NG-RP-264-G03-19NOV2007-019--.1005.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	0.577775	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccccccggggggggaaagggg--------ccc
            +++-+++++++++++++--++++-||||||||+++
            +++-+++++++++++++--++++---------+++
    REV:    gggugggggccccccucgcucccaaaaagagaggg
	
	cggggggaacccuccccacccaaaaaucaucuuggguguucccccccccccggggggggaaaggggcccaaagggagagaaaaacccucgcuccccccgggggugggaaaaauuugugggaacccacaaa
	.(((((....))))).(((((((........)))))))....(((.(((((((((((((..((((.(((...))).........))))..))))))))))))).))).....(((((((....)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-264-G03-19NOV2007-019--.1020.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	0.577775	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccccccggggggggaaagggg--------ccc
            +++-+++++++++++++--++++-||||||||+++
            +++-+++++++++++++--++++---------+++
    REV:    gggugggggccccccucgcucccaaaaagagaggg
	
	ccacccaaaaaucaucuuggguguucccccccccccggggggggaaaggggcccaaagggagagaaaaacccucgcuccccccgggggugggaaaaauuugugggaacccacaaa
	.(((((((........)))))))....(((.(((((((((((((..((((.(((...))).........))))..))))))))))))).))).....(((((((....)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-264-G03-19NOV2007-019--.1035.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.2612025	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uug-gguguuccc----------ccc-cccccggggggggaaagggg--------ccc
            +++|++-++++++||||||||||+++|+++++++++++++--++++-||||||||+++
            +++-++|++++++----------+++-+++++++++++++--++++---------+++
    REV:    aacacc-caaggguguuuaaaaagggugggggccccccucgcucccaaaaagagaggg
	
	cuuggguguucccccccccccggggggggaaaggggcccaaagggagagaaaaacccucgcuccccccgggggugggaaaaauuugugggaacccacaaa
	.(((((.((((((((((((((((((((((..((((.(((...))).........))))..))))))))))))).)))..........)))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-264-G03-19NOV2007-019--.1038.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.186813666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-cccccggggggggaaagggg--------ccc
            +++|+++++++++++++--++++-||||||||+++
            +++-+++++++++++++--++++---------+++
    REV:    gggugggggccccccucgcucccaaaaagagaggg
	
	ggguguucccccccccccggggggggaaaggggcccaaagggagagaaaaacccucgcuccccccgggggugggaaaaauuugugggaacccacaaa
	(((....)))((((((((((((((((..((((.(((...))).........))))..))))))))))))).))).....(((((((....)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-264-G03-19NOV2007-019--.934.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.186813666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-cccccggggggggaaagggg--------ccc
            +++|+++++++++++++--++++-||||||||+++
            +++-+++++++++++++--++++---------+++
    REV:    gggugggggccccccucgcucccaaaaagagaggg
	
	aggaggaaaauccaucuuggcgggguuugaaaacguuuccccuccuucgggaauaccacuuuuuugggggccggggggaacccuccccacccaaaaaucaucuuggguguucccccccccccggggggggaaaggggcccaaagggagagaaaaacccucgcuccccccgggggugggaaaaauuugugggaacccacaaa
	.(((......))).....((.((((..((....))...)))).))...(((((((((...((((((((((..((((....))))..)).))))))))........)))))))))((((((((((((((((..((((.(((...))).........))))..))))))))))))).))).....(((((((....)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-264-G03-19NOV2007-019--.937.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.186813666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-cccccggggggggaaagggg--------ccc
            +++|+++++++++++++--++++-||||||||+++
            +++-+++++++++++++--++++---------+++
    REV:    gggugggggccccccucgcucccaaaaagagaggg
	
	aggaaaauccaucuuggcgggguuugaaaacguuuccccuccuucgggaauaccacuuuuuugggggccggggggaacccuccccacccaaaaaucaucuuggguguucccccccccccggggggggaaaggggcccaaagggagagaaaaacccucgcuccccccgggggugggaaaaauuugugggaacccacaaa
	.((.....)).....((.((((..((....))...)))).))...(((((((((...((((((((((..((((....))))..)).))))))))........)))))))))((((((((((((((((..((((.(((...))).........))))..))))))))))))).))).....(((((((....)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-264-G03-19NOV2007-019--.952.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.186813666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-cccccggggggggaaagggg--------ccc
            +++|+++++++++++++--++++-||||||||+++
            +++-+++++++++++++--++++---------+++
    REV:    gggugggggccccccucgcucccaaaaagagaggg
	
	ggcgggguuugaaaacguuuccccuccuucgggaauaccacuuuuuugggggccggggggaacccuccccacccaaaaaucaucuuggguguucccccccccccggggggggaaaggggcccaaagggagagaaaaacccucgcuccccccgggggugggaaaaauuugugggaacccacaaa
	((.((((..((....))...)))).))...(((((((((...((((((((((..((((....))))..)).))))))))........)))))))))((((((((((((((((..((((.(((...))).........))))..))))))))))))).))).....(((((((....)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-264-G03-19NOV2007-019--.954.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.186813666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-cccccggggggggaaagggg--------ccc
            +++|+++++++++++++--++++-||||||||+++
            +++-+++++++++++++--++++---------+++
    REV:    gggugggggccccccucgcucccaaaaagagaggg
	
	cgggguuugaaaacguuuccccuccuucgggaauaccacuuuuuugggggccggggggaacccuccccacccaaaaaucaucuuggguguucccccccccccggggggggaaaggggcccaaagggagagaaaaacccucgcuccccccgggggugggaaaaauuugugggaacccacaaa
	.((((..((....))...))))......(((((((((...((((((((((..((((....))))..)).))))))))........)))))))))((((((((((((((((..((((.(((...))).........))))..))))))))))))).))).....(((((((....)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-264-G03-19NOV2007-019--.981.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.186813666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-cccccggggggggaaagggg--------ccc
            +++|+++++++++++++--++++-||||||||+++
            +++-+++++++++++++--++++---------+++
    REV:    gggugggggccccccucgcucccaaaaagagaggg
	
	cgggaauaccacuuuuuugggggccggggggaacccuccccacccaaaaaucaucuuggguguucccccccccccggggggggaaaggggcccaaagggagagaaaaacccucgcuccccccgggggugggaaaaauuugugggaacccacaaa
	.(((((((((...((((((((((..((((....))))..)).))))))))........)))))))))((((((((((((((((..((((.(((...))).........))))..))))))))))))).))).....(((((((....)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-264-G03-19NOV2007-019--.993.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.2612025	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uug-gguguuccc----------ccc-cccccggggggggaaagggg--------ccc
            +++|++-++++++||||||||||+++|+++++++++++++--++++-||||||||+++
            +++-++|++++++----------+++-+++++++++++++--++++---------+++
    REV:    aacacc-caaggguguuuaaaaagggugggggccccccucgcucccaaaaagagaggg
	
	uuuuuugggggccggggggaacccuccccacccaaaaaucaucuuggguguucccccccccccggggggggaaaggggcccaaagggagagaaaaacccucgcuccccccgggggugggaaaaauuugugggaacccacaaa
	.((((((((((..((((....))))..)).)))))))).....(((((.((((((((((((((((((((((..((((.(((...))).........))))..))))))))))))).)))..........)))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-264-G03-19NOV2007-019--.999.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.186813666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-cccccggggggggaaagggg--------ccc
            +++|+++++++++++++--++++-||||||||+++
            +++-+++++++++++++--++++---------+++
    REV:    gggugggggccccccucgcucccaaaaagagaggg
	
	gggggccggggggaacccuccccacccaaaaaucaucuuggguguucccccccccccggggggggaaaggggcccaaagggagagaaaaacccucgcuccccccgggggugggaaaaauuugugggaacccacaaa
	((((((.((((((....)))))).(((((........))))).))))))((((((((((((((((..((((.(((...))).........))))..))))))))))))).))).....(((((((....)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-A12-19NOV2007-096--.494.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	-1.68495666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaggguuuuccaaguuuc--gggggaggggg
            +++++++--+++-+++---||+++++++++++
            +++++++-|+++|+++-----+++++++++++
    REV:    uuucccgc-ggg-ucgcccaacccccucuucu
	
	uggaggguuuuccaaguuucgggggagggggugucccccccccagccgggggcggguggggggaggaaaacccccccccuucuucucccccaacccgcugggcgcccuuu
	.(((((((..(((.(((...(((((((((((....((((((((....))))).))).((((((.((.....)))))))).))))))))))).....)))))).)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-B05-19NOV2007-045--.317.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	0.20447	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcu---gggccgaaaaaaacccggggguuccccuuccc-cuuugg
            +++++--|||+++++---+++++---+++++--+++++++++|++++++
            +++++-----+++++---+++++|||+++++--+++++++++-++++++
    REV:    cccccaaguuuccggggauuuuu---cccccgggggggggggaggagcu
	
	agggggcugggccgaaaaaaacccggggguuccccuuccccuuuggguuucccagggcccacuuuuuuuuuuuuggguucccccccccaaaauugggcggguucgaggagggggggggggcccccuuuuuaggggccuuugaaccccca
	.(((((..(((((...(((((...(((((..(((((((((((((((........(((((((............)))))))..(((((((....)))).))).)))))).)))))))))..))))))))))...))))).....))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-B05-19NOV2007-045--.317.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	0.189635	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcu---gggccgaaaaaaacccggggguuccccuuccc-cuuugg
            +++++--|||+++++---+++++---++++++++++++++++|++++++
            +++++-----+++++---+++++|||++++++++++++++++-++++++
    REV:    cccccaaguuuccggggauuuuu---cccccgggggggggggaggagcu
	
	agggggcugggccgaaaaaaacccggggguuccccuuccccuuuggguuucccagggcccacuuuuuuuuuuuuggguucccccccccaaaauugggcggguucgaggagggggggggggcccccuuuuuaggggccuuugaaccccca
	.(((((..(((((...(((((...((((((((((((((((((((((........(((((((............)))))))..(((((((....)))).))).)))))).)))))))))))))))))))))...))))).....))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-E02-19NOV2007-008--.315.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-1.59751083333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggaggggguga---gcacccc----------ggggaucucccccg--------ggggguuu
            +++-++++-+++|||+++++++||||||||||++++++++++++++||||||||+++-++++
            +++|++++-+++---+++++++----------++++++++++++++--------+++-++++
    REV:    ucc-ccccaacugcccgugggggcgacuauauuucuuggagggggcgcguagagcucacaaa
	
	gagucuucccgaaaaaauucacgaaaugcgugugggggcucuccacguacaugaggagggggugagcaccccggggaucucccccgggggguuucauauaaaacacucgagaugcgcgggggagguucuuuauaucagcgggggugcccgucaaccccccuaagcuugggggagacucu
	((((((((((.((............(((..(((((((...)))))))..))).(((.((((.(((((((((((((((((((((((((((.((((......)))).)))........))))))))))))))..........)))))))...))).)))))))....)).)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-E02-19NOV2007-008--.910.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.09	MeanVal:	-0.835480666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuccucccc----------cccgu-ugugcugauuagccccccccc
            ++++++++++||||||||||+++++|++++++------+++++++++
            ++++++++++----------+++++-++++++------+++++++++
    REV:    gggggggggguaauaaaaaagggcgcgcgcggaaaaaaggggggggg
	
	cccuccucccccccguugugcugauuagcccccccccacaauuuuccgcccccccccggcggagaaggggcccgggagaaaacgguuggggcgggggggaaaaaaaaauuuuucccccccggaaacgggggggaaaagggaaaaaaaaaagauuuuucccccggggggaaaaaagggggggggggggggaaaaaaggcgcgcgcgggaaaaaauaaugggggggggga
	.(((((((((((((((((((((......(((((((((....((((((.(((((((((.((.........))(((........)))..)))).))))))))))).....(((((((((((((....)))))))))))))..............(((((((((...))))))))).......)))))))))......)))))).)))))..........)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-E02-19NOV2007-008--.910.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.09	MeanVal:	-0.835480666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuccucccc----------cccgu-ugugcugauuagccccccccc
            ++++++++++||||||||||+++++|++++++------+++++++++
            ++++++++++----------+++++-++++++------+++++++++
    REV:    gggggggggguaauaaaaaagggcgcgcgcggaaaaaaggggggggg
	
	cccuccucccccccguugugcugauuagcccccccccacaauuuuccgcccccccccggcggagaaggggcccgggagaaaacgguuggggcgggggggaaaaaaaaauuuuucccccccggaaacgggggggaaaagggaaaaaaaaaagauuuuucccccggggggaaaaaagggggggggggggggaaaaaaggcgcgcgcgggaaaaaauaaugggggggggga
	.(((((((((((((((((((((......(((((((((....((((((.(((((((((((............(((........))))))))).))))))))))).....(((((((((((((....)))))))))))))..............(((((((((...))))))))).......)))))))))......)))))).)))))..........)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-E10-19NOV2007-072--.612.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uug-gggaaaaggggggcggcuuuuuccaaaagccccaccgcgggaag
            +++|++++----++++++-+++++++++-----++++------+++++
            +++-++++-|||++++++-+++++++++|||||++++------+++++
    REV:    aacacccug---cccuuggugggggagg-----ggggcuuuaaucuuu
	
	uuuggggaaaaggggggcggcuuuuuccaaaagccccaccgcgggaaggguuuuucuaauuucggggggagggggugguucccgucccacaacggggggguggugggucccacaacacccccccu
	.(((((((....((((((.(((((((((.....((((......(((((....)))))......))))))))))))).)))))).)))).))).(((((((((((((...))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-E10-19NOV2007-072--.616.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaaggggggcggcuuuuuccaaaagccccaccgcgggaag
            ++++----++++++-+++++++++-----++++------+++++
            ++++-|||++++++-+++++++++|||||++++------+++++
    REV:    cccug---cccuuggugggggagg-----ggggcuuuaaucuuu
	
	gggaaaaggggggcggcuuuuuccaaaagccccaccgcgggaaggguuuuucuaauuucggggggagggggugguucccgucccacaacggggggguggugggucccacaacacccccccu
	((((....((((((.(((((((((.....((((......(((((....)))))......))))))))))))).)))))).)))).....(((((((((((((...))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.331.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.33	MeanVal:	1.95643366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccccu-gggccccuuggggggaggacgggcccaaccc
            ++++++-|+++++++++++++++-++--+++--+++-++
            ++++++--+++++++++++++++|++-|+++--+++-++
    REV:    aggggguccccggggaacccccc-ccc-cccuuguucgg
	
	ccggaaacgaaaucccccugggccccuuggggggaggacgggcccaaccccaacggggacccuuuuccccaggaucuugccccuucccggcuuguuccccccccccccaaggggccccugggggacuucccaaacccgcccggggccccccgggaaaaacuugggcggc
	.((....))...((((((.(((((((((((((((.((..(((..(((.((....(((((......))))).(((..........))).)).)))..))).)))))))))))))))))..))))))((.(((((.....((((((....))))))......))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.342.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.33	MeanVal:	1.95643366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucccccu-gggccccuuggggggaggacgggcccaaccc
            ++++++-|+++++++++++++++-++--+++--+++-++
            ++++++--+++++++++++++++|++-|+++--+++-++
    REV:    aggggguccccggggaacccccc-ccc-cccuuguucgg
	
	aucccccugggccccuuggggggaggacgggcccaaccccaacggggacccuuuuccccaggaucuugccccuucccggcuuguuccccccccccccaaggggccccugggggacuucccaaacccgcccggggccccccgggaaaaacuugggcggc
	.((((((.(((((((((((((((.((..(((..(((.((....(((((......))))).(((..........))).)).)))..))).)))))))))))))))))..))))))((.(((((.....((((((....))))))......))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-G06-19NOV2007-036--.350.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.12	MeanVal:	3.11816733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggccccuuggggggaggacgggcccaaccc
            +++++++++++++++-++--+++--+++-++
            +++++++++++++++|++-|+++--+++-++
    REV:    cccggggaacccccc-ccc-cccuuguucgg
	
	gggccccuuggggggaggacgggcccaaccccaacggggacccuuuuccccaggaucuugccccuucccggcuuguuccccccccccccaaggggccccugggggacuucccaaacccgcccggggccccccgggaaaaacuugggcggc
	(((((((((((((((.((..(((..(((.((....(((((......))))).(((..........))).)).)))..))).))))))))))))))))).(((((....)))))...(((((((((.(((...))).....))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.764.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.24	MeanVal:	4.25596	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaa-uuuuuucagaag-ucu--ugggauuuaggggggccccccc-ccaaa
            ++---|++++++++++--|+++||++++-----+++++++++++--|+++++
            ++----++++++++++---+++--++++|||||+++++++++++---+++++
    REV:    ccaaaaagaaaaguuucugagaaaaccc-----ccccuugggggaaagguuu
	
	ggggaaaaaauuuaacccuggcggggaauaccggggaaacccuccgggccgguccggagggaacggggaaaaccuccccccaaaaaaaaaggggaauuaacaaaugcccagggaauuuuuucagaagucuugggauuuaggggggcccccccccaaaaauaaagguuuggaaaggggguucccccccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccccccaaaccccggccacaaccccc
	((((...........(((.....)))....((((((...(((((((((....)))))))))...((((......(((((...........)))))...............((...((((((((((..(((((((.....(((((((((((..(((((........)))))...)))))))))))))))..)))...))))))))))....))))))...))))))......)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.783.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.24	MeanVal:	4.25596	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaa-uuuuuucagaag-ucu--ugggauuuaggggggccccccc-ccaaa
            ++---|++++++++++--|+++||++++-----+++++++++++--|+++++
            ++----++++++++++---+++--++++|||||+++++++++++---+++++
    REV:    ccaaaaagaaaaguuucugagaaaaccc-----ccccuugggggaaagguuu
	
	ggcggggaauaccggggaaacccuccgggccgguccggagggaacggggaaaaccuccccccaaaaaaaaaggggaauuaacaaaugcccagggaauuuuuucagaagucuugggauuuaggggggcccccccccaaaaauaaagguuuggaaaggggguucccccccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccccccaaaccccggccacaacccccc
	((.((((....((((((...(((((((((....)))))))))...((((......(((((...........)))))...............((...((((((((((..(((((((.....(((((((((((..(((((........)))))...)))))))))))))))..)))...))))))))))....))))))...))))))......))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.785.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.24	MeanVal:	4.25596	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaa-uuuuuucagaag-ucu--ugggauuuaggggggccccccc-ccaaa
            ++---|++++++++++--|+++||++++-----+++++++++++--|+++++
            ++----++++++++++---+++--++++|||||+++++++++++---+++++
    REV:    ccaaaaagaaaaguuucugagaaaaccc-----ccccuugggggaaagguuu
	
	cggggaauaccggggaaacccuccgggccgguccggagggaacggggaaaaccuccccccaaaaaaaaaggggaauuaacaaaugcccagggaauuuuuucagaagucuugggauuuaggggggcccccccccaaaaauaaagguuuggaaaggggguucccccccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccccccaaaccccggccacaaccccc
	.((((....((((((...(((((((((....)))))))))...((((......(((((...........)))))...............((...((((((((((..(((((((.....(((((((((((..(((((........)))))...)))))))))))))))..)))...))))))))))....))))))...))))))......)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.793.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.24	MeanVal:	4.25596	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaa-uuuuuucagaag-ucu--ugggauuuaggggggccccccc-ccaaa
            ++---|++++++++++--|+++||++++-----+++++++++++--|+++++
            ++----++++++++++---+++--++++|||||+++++++++++---+++++
    REV:    ccaaaaagaaaaguuucugagaaaaccc-----ccccuugggggaaagguuu
	
	accggggaaacccuccgggccgguccggagggaacggggaaaaccuccccccaaaaaaaaaggggaauuaacaaaugcccagggaauuuuuucagaagucuugggauuuaggggggcccccccccaaaaauaaagguuuggaaaggggguucccccccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccccccaaaccccggc
	.((((((...(((((((((....)))))))))...((((......(((((...........)))))...............((...((((((((((..(((((((.....(((((((((((..(((((........)))))...)))))))))))))))..)))...))))))))))....))))))...)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.795.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.16	MeanVal:	3.3223635	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaa--uuuuuucagaag-ucu--ugggauuuaggggggccccccc-ccaaa
            +++--||++++++++++--|+++||++++-----+++++++++++--|+++++
            +++----++++++++++---+++--++++|||||+++++++++++---+++++
    REV:    cccaaaaagaaaaguuucugagaaaaccc-----ccccuugggggaaagguuu
	
	cggggaaacccuccgggccgguccggagggaacggggaaaaccuccccccaaaaaaaaaggggaauuaacaaaugcccagggaauuuuuucagaagucuugggauuuaggggggcccccccccaaaaauaaagguuuggaaaggggguucccccccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccccccaaaccccggccacaaccccc
	.((((...(((((((((....)))))))))..(((((......(((((...........)))))...............(((..((((((((((..(((((((.....(((((((((((..(((((........)))))...)))))))))))))))..)))...))))))))))....)))......))))).......)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.795.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.22	MeanVal:	3.61649116666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaa--uuuuuucagaag-ucu--ugggauuuaggggggccccccc-ccaaa
            +++--||++++++++++--|+++||++++-----++++--+++++--|+++++
            +++----++++++++++---+++--++++|||||++++--+++++---+++++
    REV:    cccaaaaagaaaaguuucugagaaaaccc-----ccccuugggggaaagguuu
	
	cggggaaacccuccgggccgguccggagggaacggggaaaaccuccccccaaaaaaaaaggggaauuaacaaaugcccagggaauuuuuucagaagucuugggauuuaggggggcccccccccaaaaauaaagguuuggaaaggggguucccccccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccccccaaaccccggccacaaccccc
	.((((...(((((((((....)))))))))..(((((......(((((...........)))))...............(((..((((((((((..(((((((.....((((..(((((..(((((........)))))...)))))..))))))))..)))...))))))))))....)))......))))).......)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.802.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.22	MeanVal:	3.61649116666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaa--uuuuuucagaag-ucu--ugggauuuaggggggccccccc-ccaaa
            +++--||++++++++++--|+++||++++-----++++--+++++--|+++++
            +++----++++++++++---+++--++++|||||++++--+++++---+++++
    REV:    cccaaaaagaaaaguuucugagaaaaccc-----ccccuugggggaaagguuu
	
	acccuccgggccgguccggagggaacggggaaaaccuccccccaaaaaaaaaggggaauuaacaaaugcccagggaauuuuuucagaagucuugggauuuaggggggcccccccccaaaaauaaagguuuggaaaggggguucccccccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccccccaaaccccgg
	.(((((((((....)))))))))..(((((......(((((...........)))))...............(((..((((((((((..(((((((.....((((..(((((..(((((........)))))...)))))..))))))))..)))...))))))))))....)))......))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.802.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.16	MeanVal:	3.3223635	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaa--uuuuuucagaag-ucu--ugggauuuaggggggccccccc-ccaaa
            +++--||++++++++++--|+++||++++-----+++++++++++--|+++++
            +++----++++++++++---+++--++++|||||+++++++++++---+++++
    REV:    cccaaaaagaaaaguuucugagaaaaccc-----ccccuugggggaaagguuu
	
	acccuccgggccgguccggagggaacggggaaaaccuccccccaaaaaaaaaggggaauuaacaaaugcccagggaauuuuuucagaagucuugggauuuaggggggcccccccccaaaaauaaagguuuggaaaggggguucccccccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccccccaaaccccgg
	.(((((((((....)))))))))..(((((......(((((...........)))))...............(((..((((((((((..(((((((.....(((((((((((..(((((........)))))...)))))))))))))))..)))...))))))))))....)))......))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.811.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	1.69901	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccc-------cccaaaccccggccac
            ++++++++++-----++-++++++--+++|||||||+++---++++++++++
            ++++++++++|||||++|++++++--+++-------+++-||++++++++++
    REV:    ggguuuuuuc-----cu-uucuuuggggguuuacaagggg--ggggccggug
	
	gccgguccggagggaacggggaaaaccuccccccaaaaaaaaaggggaauuaacaaaugcccagggaauuuuuucagaagucuugggauuuaggggggcccccccccaaaaauaaagguuuggaaaggggguucccccccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccccccaaaccccggccacaaccccccccgccccaaaaaaaacguggccggggggggaacauuuggggguuucuuuccuuuuuugggaacguuuuccccaaaaaaaagagagggggggaga
	.(((.(((....))).))).......((((((((.........((((((..(((.....(((((((..((......))..))))))).....((((..(((((..(((((........)))))...)))))..))))((((((((((.....((.((((((..((((((...((((((((((........................)))))))))).))).......)))..))))))))))))))))))...))))))))).............)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.811.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	1.69901	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccc-------cccaaaccccggccac
            ++++++++++-----++-++++++--+++|||||||+++---++++++++++
            ++++++++++|||||++|++++++--+++-------+++-||++++++++++
    REV:    ggguuuuuuc-----cu-uucuuuggggguuuacaagggg--ggggccggug
	
	gccgguccggagggaacggggaaaaccuccccccaaaaaaaaaggggaauuaacaaaugcccagggaauuuuuucagaagucuugggauuuaggggggcccccccccaaaaauaaagguuuggaaaggggguucccccccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccccccaaaccccggccacaaccccccccgccccaaaaaaaacguggccggggggggaacauuuggggguuucuuuccuuuuuugggaacguuuuccccaaaaaaaagagagggggggaga
	.(((.(((....))).))).......((((((((.........((((((..(((.....(((((((..((......))..))))))).....(((((((((((..(((((........)))))...)))))))))))((((((((((.....((.((((((..((((((...((((((((((........................)))))))))).))).......)))..))))))))))))))))))...))))))))).............)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.815.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	1.69901	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccc-------cccaaaccccggccac
            ++++++++++-----++-++++++--+++|||||||+++---++++++++++
            ++++++++++|||||++|++++++--+++-------+++-||++++++++++
    REV:    ggguuuuuuc-----cu-uucuuuggggguuuacaagggg--ggggccggug
	
	guccggagggaacggggaaaaccuccccccaaaaaaaaaggggaauuaacaaaugcccagggaauuuuuucagaagucuugggauuuaggggggcccccccccaaaaauaaagguuuggaaaggggguucccccccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccccccaaaccccggccacaaccccccccgccccaaaaaaaacguggccggggggggaacauuuggggguuucuuuccuuuuuugggaacguuuuccccaaaaaaaagagagggggggaga
	.((((.......))))......((((((((.........((((((..(((.....(((((((..((......))..))))))).....(((((((((((..(((((........)))))...)))))))))))((((((((((.....((.((((((..((((((...((((((((((........................)))))))))).))).......)))..))))))))))))))))))...))))))))).............)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.815.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	1.69901	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccc-------cccaaaccccggccac
            ++++++++++-----++-++++++--+++|||||||+++---++++++++++
            ++++++++++|||||++|++++++--+++-------+++-||++++++++++
    REV:    ggguuuuuuc-----cu-uucuuuggggguuuacaagggg--ggggccggug
	
	guccggagggaacggggaaaaccuccccccaaaaaaaaaggggaauuaacaaaugcccagggaauuuuuucagaagucuugggauuuaggggggcccccccccaaaaauaaagguuuggaaaggggguucccccccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccccccaaaccccggccacaaccccccccgccccaaaaaaaacguggccggggggggaacauuuggggguuucuuuccuuuuuugggaacguuuuccccaaaaaaaagagagggggggaga
	.((((.......))))......((((((((.........((((((..(((.....(((((((..((......))..))))))).....((((..(((((..(((((........)))))...)))))..))))((((((((((.....((.((((((..((((((...((((((((((........................)))))))))).))).......)))..))))))))))))))))))...))))))))).............)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.821.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.68	MeanVal:	3.44967233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuucagaag-ucu--ugggauuuaggggggccccccc-ccaaa
            ++++++++++--|+++||++++-----+++++++++++--|+++++
            ++++++++++---+++--++++|||||+++++++++++---+++++
    REV:    agaaaaguuucugagaaaaccc-----ccccuugggggaaagguuu
	
	agggaacggggaaaaccuccccccaaaaaaaaaggggaauuaacaaaugcccagggaauuuuuucagaagucuugggauuuaggggggcccccccccaaaaauaaagguuuggaaaggggguucccccccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccccccaaaccccggccacaaccccccccgccccaaaaaaaacguggccggggggggaacauuuggggguuucuuuccuuuuuugggaacguuuuccccaaaaaaaagagaggggggga
	.(((...((((....)))).((((.........))))............)))......((((((((((..(((((((.....(((((((((((..(((((........)))))...)))))))))))))))..)))...))))))))))....((((((...((((((......(((((((((.((............)).))))))))).....))))))...(((((..(((((((((.........))))))))).))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.836.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	1.69901	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccc-------cccaaaccccggccac
            ++++++++++-----++-++++++--+++|||||||+++---++++++++++
            ++++++++++|||||++|++++++--+++-------+++-||++++++++++
    REV:    ggguuuuuuc-----cu-uucuuuggggguuuacaagggg--ggggccggug
	
	ccuccccccaaaaaaaaaggggaauuaacaaaugcccagggaauuuuuucagaagucuugggauuuaggggggcccccccccaaaaauaaagguuuggaaaggggguucccccccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccccccaaaccccggccacaaccccccccgccccaaaaaaaacguggccggggggggaacauuuggggguuucuuuccuuuuuugggaacguuuuccccaaaaaaaagagagggggggaga
	.((((((((.........((((((..(((.....(((((((..((......))..))))))).....((((..(((((..(((((........)))))...)))))..))))((((((((((.....((.((((((..((((((...((((((((((........................)))))))))).))).......)))..))))))))))))))))))...))))))))).............)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.836.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	1.69901	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccc-------cccaaaccccggccac
            ++++++++++-----++-++++++--+++|||||||+++---++++++++++
            ++++++++++|||||++|++++++--+++-------+++-||++++++++++
    REV:    ggguuuuuuc-----cu-uucuuuggggguuuacaagggg--ggggccggug
	
	ccuccccccaaaaaaaaaggggaauuaacaaaugcccagggaauuuuuucagaagucuugggauuuaggggggcccccccccaaaaauaaagguuuggaaaggggguucccccccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccccccaaaccccggccacaaccccccccgccccaaaaaaaacguggccggggggggaacauuuggggguuucuuuccuuuuuugggaacguuuuccccaaaaaaaagagagggggggaga
	.((((((((.........((((((..(((.....(((((((..((......))..))))))).....(((((((((((..(((((........)))))...)))))))))))((((((((((.....((.((((((..((((((...((((((((((........................)))))))))).))).......)))..))))))))))))))))))...))))))))).............)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.855.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.68	MeanVal:	3.44967233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuucagaag-ucu--ugggauuuaggggggccccccc-ccaaa
            ++++++++++--|+++||++++-----+++++++++++--|+++++
            ++++++++++---+++--++++|||||+++++++++++---+++++
    REV:    agaaaaguuucugagaaaaccc-----ccccuugggggaaagguuu
	
	gggaauuaacaaaugcccagggaauuuuuucagaagucuugggauuuaggggggcccccccccaaaaauaaagguuuggaaaggggguucccccccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccccccaaaccccggccacaaccccccccgccccaaaaaaaacguggccggggggggaacauuuggggguuucuuuccuuuuuugggaacguuuuccccaaaaaaaagagaggggggga
	(((.(((....))).)))......((((((((((..(((((((.....(((((((((((..(((((........)))))...)))))))))))))))..)))...))))))))))....((((((...((((((......(((((((((.((............)).))))))))).....))))))...(((((..(((((((((.........))))))))).))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H04-19NOV2007-018--.878.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.68	MeanVal:	3.44967233333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuucagaag-ucu--ugggauuuaggggggccccccc-ccaaa
            ++++++++++--|+++||++++-----+++++++++++--|+++++
            ++++++++++---+++--++++|||||+++++++++++---+++++
    REV:    agaaaaguuucugagaaaaccc-----ccccuugggggaaagguuu
	
	auuuuuucagaagucuugggauuuaggggggcccccccccaaaaauaaagguuuggaaaggggguucccccccaaaagagucuuugaaaagaaaaaccccccaaaccccggccacaaccccccccgccccaaaaaaaacguggccggggggggaacauuuggggguuucuuuccuuuuuugggaacguuuuccccaaaaaaaagagaggggggga
	.((((((((((..(((((((.....(((((((((((..(((((........)))))...)))))))))))))))..)))...))))))))))....((((((...((((((......(((((((((.((............)).))))))))).....))))))...(((((..(((((((((.........))))))))).))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H11-19NOV2007-081--.781.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	2.10148866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc---uuuucccccgcug-ggggggaguuagg---ggcccaaaaggugga-uc
            ++|||+++++++++--++|++++++++--+++|||+++++----++++++|++
            ++---+++++++++--++-++++++++--+++---+++++||||++++++-++
    REV:    ggcaaaaaggggggaaacuccccccuuuuuucgcgccggg----ucacuuaag
	
	uacucaugauuggaaacucugaauaccaggaaggaaaaugguggaagagaucucccggggggccaggaacaaaacccagaucuuuaaaagaaaccuuuucccccgcugggggggaguuaggggcccaaaagguggaucguauuaaagaauucacugggccgcgcuuuuuuccccccucaaaggggggaaaaacggauuuuuccccaaaaaaacggggaaaac
	.......((((((...((((...(((((..........)))))..))))...(((.((....)).))).......)))).))...........(((((((((((..((((((((((..((((((((....((((((((........)).)))))))))))...)))..)))))))).))..)))))))))...))..((((((((........)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H11-19NOV2007-081--.803.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	2.10148866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc---uuuucccccgcug-ggggggaguuagg---ggcccaaaaggugga-uc
            ++|||+++++++++--++|++++++++--+++|||+++++----++++++|++
            ++---+++++++++--++-++++++++--+++---+++++||||++++++-++
    REV:    ggcaaaaaggggggaaacuccccccuuuuuucgcgccggg----ucacuuaag
	
	auaccaggaaggaaaaugguggaagagaucucccggggggccaggaacaaaacccagaucuuuaaaagaaaccuuuucccccgcugggggggaguuaggggcccaaaagguggaucguauuaaagaauucacugggccgcgcuuuuuuccccccucaaaggggggaaaaacggauuuuuccccaaaaaaacggggaaa
	.(((((..........)))))..((((((((...(((...............)))))))))))........(((((((((((..((((((((((..((((((((....((((((((........)).)))))))))))...)))..)))))))).))..)))))))))...))...(((((((........)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H11-19NOV2007-081--.820.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	2.10148866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc---uuuucccccgcug-ggggggaguuagg---ggcccaaaaggugga-uc
            ++|||+++++++++--++|++++++++--+++|||+++++----++++++|++
            ++---+++++++++--++-++++++++--+++---+++++||||++++++-++
    REV:    ggcaaaaaggggggaaacuccccccuuuuuucgcgccggg----ucacuuaag
	
	gguggaagagaucucccggggggccaggaacaaaacccagaucuuuaaaagaaaccuuuucccccgcugggggggaguuaggggcccaaaagguggaucguauuaaagaauucacugggccgcgcuuuuuuccccccucaaaggggggaaaaacggauuuuuccccaaaaaaacggggaaa
	......((((((((...(((...............)))))))))))........(((((((((((..((((((((((..((((((((....((((((((........)).)))))))))))...)))..)))))))).))..)))))))))...))...(((((((........)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H11-19NOV2007-081--.825.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	2.10148866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc---uuuucccccgcug-ggggggaguuagg---ggcccaaaaggugga-uc
            ++|||+++++++++--++|++++++++--+++|||+++++----++++++|++
            ++---+++++++++--++-++++++++--+++---+++++||||++++++-++
    REV:    ggcaaaaaggggggaaacuccccccuuuuuucgcgccggg----ucacuuaag
	
	aagagaucucccggggggccaggaacaaaacccagaucuuuaaaagaaaccuuuucccccgcugggggggaguuaggggcccaaaagguggaucguauuaaagaauucacugggccgcgcuuuuuuccccccucaaaggggggaaaaacggauuuuuccccaaaaaaacggggaaa
	.((((((((...(((...............)))))))))))........(((((((((((..((((((((((..((((((((....((((((((........)).)))))))))))...)))..)))))))).))..)))))))))...))...(((((((........)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H11-19NOV2007-081--.839.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	2.10148866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc---uuuucccccgcug-ggggggaguuagg---ggcccaaaaggugga-uc
            ++|||+++++++++--++|++++++++--+++|||+++++----++++++|++
            ++---+++++++++--++-++++++++--+++---+++++||||++++++-++
    REV:    ggcaaaaaggggggaaacuccccccuuuuuucgcgccggg----ucacuuaag
	
	ggggccaggaacaaaacccagaucuuuaaaagaaaccuuuucccccgcugggggggaguuaggggcccaaaagguggaucguauuaaagaauucacugggccgcgcuuuuuuccccccucaaaggggggaaaaacggauuuuuccccaaaaaaacggggaaa
	(((.............)))................(((((((((((..((((((((((..((((((((....((((((((........)).)))))))))))...)))..)))))))).))..)))))))))...))...(((((((........)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H11-19NOV2007-081--.842.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	2.2003575	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucccccgcug-ggggggaguuagg---ggcccaaaaggugga-uc
            +++++++++--++|++++++++--+++|||+++++----++++++|++
            +++++++++--++-++++++++--+++---+++++||||++++++-++
    REV:    aaaggggggaaacuccccccuuuuuucgcgccggg----ucacuuaag
	
	gccaggaacaaaacccagaucuuuaaaagaaaccuuuucccccgcugggggggaguuaggggcccaaaagguggaucguauuaaagaauucacugggccgcgcuuuuuuccccccucaaaggggggaaaaacggauuuuuccccaaaaaaacggggaaa
	.((.((........))..................(((((((((..((((((((((..((((((((....((((((((........)).)))))))))))...)))..)))))))).))..)))))))))...))...(((((((........)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H11-19NOV2007-081--.855.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	2.2003575	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuucccccgcug-ggggggaguuagg---ggcccaaaaggugga-uc
            +++++++++--++|++++++++--+++|||+++++----++++++|++
            +++++++++--++-++++++++--+++---+++++||||++++++-++
    REV:    aaaggggggaaacuccccccuuuuuucgcgccggg----ucacuuaag
	
	cccagaucuuuaaaagaaaccuuuucccccgcugggggggaguuaggggcccaaaagguggaucguauuaaagaauucacugggccgcgcuuuuuuccccccucaaaggggggaaaaacggauuuuuccccaaaaaaacggggaaa
	.((...(((.....)))....(((((((((..((((((((((..((((((((....((((((((........)).)))))))))))...)))..)))))))).))..)))))))))...))...(((((((........)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-265-H11-19NOV2007-081--.873.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	2.10148866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc---uuuucccccgcug-ggggggaguuagg---ggcccaaaaggugga-uc
            ++|||+++++++++--++|++++++++--+++|||+++++----++++++|++
            ++---+++++++++--++-++++++++--+++---+++++||||++++++-++
    REV:    ggcaaaaaggggggaaacuccccccuuuuuucgcgccggg----ucacuuaag
	
	accuuuucccccgcugggggggaguuaggggcccaaaagguggaucguauuaaagaauucacugggccgcgcuuuuuuccccccucaaaggggggaaaaacggauuuuuccccaaaaaaacggggaaa
	.(((((((((((..((((((((((..((((((((....((((((((........)).)))))))))))...)))..)))))))).))..)))))))))...))...(((((((........)))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-B01-19NOV2007-013--.678.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-1.69851	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuucgggga--gaaggg---ggggggg
            +++++++++++-||+++++-|||+++++++
            +++++++++++---+++++----+++++++
    REV:    gggaagguuccgcccuuccaaaacuccuuc
	
	ccccuuucggggagaaggggggggggccuucuuccucaaaaccuucccgccuuggaagggu
	.(((((((((((.(((((.(((((((....)))))))....)))))...))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.680.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.000287999999999943	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auucucccca-uuuucuggggggggagggg
            +++++++++-|++++-++++++++++++++
            +++++++++--++++-++++++++++++++
    REV:    uggggggggggggaacaccccccccucucu
	
	ggaagacggggggggccuuuuuuuccaaacuccuccccccguugaggauauucuccccauuuucuggggggggagggggugugucucuccccccccacaagggggggggggguggggggggcaaaaaaacacaccccccccuuuuuuuuuuauuaugggaggguuuuugggug
	((((((..(((....)))..))))))..((((..((((((((((((((.(((((((((.((((.((((((((((((((.....)))))))))))))).))))..)))))))))((((((((............)))))))).....))))))..))))).))).....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.707.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.000287999999999943	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auucucccca-uuuucuggggggggagggg
            +++++++++-|++++-++++++++++++++
            +++++++++--++++-++++++++++++++
    REV:    uggggggggggggaacaccccccccucucu
	
	aacuccuccccccguugaggauauucuccccauuuucuggggggggagggggugugucucuccccccccacaagggggggggggguggggggggcaaaaaaacacaccccccccuuuuuuuuuuauuaugggaggguuuuugggug
	.((((..((((((((((((((.(((((((((.((((.((((((((((((((.....)))))))))))))).))))..)))))))))((((((((............)))))))).....))))))..))))).))).....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-D04-19NOV2007-026--.713.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	0.000287999999999943	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auucucccca-uuuucuggggggggagggg
            +++++++++-|++++-++++++++++++++
            +++++++++--++++-++++++++++++++
    REV:    uggggggggggggaacaccccccccucucu
	
	uccccccguugaggauauucuccccauuuucuggggggggagggggugugucucuccccccccacaagggggggggggguggggggggcaaaaaaacacaccccccccuuuuuuuuuuauuaugggagggu
	.((((((((((((((.(((((((((.((((.((((((((((((((.....)))))))))))))).))))..)))))))))((((((((............)))))))).....))))))..))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.421.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	4.1567515	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggugauggucuucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuugug
            +++----+++---+++-++--+++--+++++++++--+++-+++----+++++++++
            +++----+++|||+++|++-|+++--+++++++++||+++-+++||||+++++++++
    REV:    cccuuuuccg---ggg-cgc-ccccuaaguguuuu--ggcuuag----guuagacac
	
	gcugauccggaggaauuccuuccuuauccuggaucuuagccuugacguugucgaugguaucgcugcucucaaccucgagggugauggucuucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuuguggcggcgaacacacagauuggauucgguuuugugaaucccccgcggggccuuuucccaaaccccccccggggggguucuccauuugggggagggggcuucccccccaacgggggggggggggggccccaacacccccccccu
	((.((((((((((((....)))))....)))))))...((((((((...))))).)))...)).((((((..(((((((((....(((...(((.((..(((..(((((((((..(((.(((....(((((((((..........)))))))))))).))))))))))))..))).))))))))....))).((((((((...))))))))......))))))..))))))..((((((....))))))(((((((((........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.421.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	4.31724883333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggugauggucuucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuugug
            +++-++-+++---+++-++--+++--+++++++++--+++-+++----+++++++++
            +++-++-+++|||+++|++-|+++--+++++++++||+++-+++||||+++++++++
    REV:    cccuuuuccg---ggg-cgc-ccccuaaguguuuu--ggcuuag----guuagacac
	
	gcugauccggaggaauuccuuccuuauccuggaucuuagccuugacguugucgaugguaucgcugcucucaaccucgagggugauggucuucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuuguggcggcgaacacacagauuggauucgguuuugugaaucccccgcggggccuuuucccaaaccccccccggggggguucuccauuugggggagggggcuucccccccaacgggggggggggggggccccaacacccccccccu
	((.((((((((((((....)))))....)))))))...((((((((...))))).)))...)).((((((..(((((((((.((.(((...(((.((..(((..(((((((((..(((.(((....(((((((((..........)))))))))))).))))))))))))..))).)))))))).)).))).((((((((...))))))))......))))))..))))))..((((((....))))))(((((((((........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.424.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	4.1567515	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggugauggucuucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuugug
            +++----+++---+++-++--+++--+++++++++--+++-+++----+++++++++
            +++----+++|||+++|++-|+++--+++++++++||+++-+++||||+++++++++
    REV:    cccuuuuccg---ggg-cgc-ccccuaaguguuuu--ggcuuag----guuagacac
	
	gauccggaggaauuccuuccuuauccuggaucuuagccuugacguugucgaugguaucgcugcucucaaccucgagggugauggucuucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuuguggcggcgaacacacagauuggauucgguuuugugaaucccccgcggggccuuuucccaaaccccccccggggggguucuccauuugggggagggggcuucccccccaacgggggggggggggggccccaacacccccccccu
	((((((((((((....)))))....)))))))...((((((((...))))).)))......((((((..(((((((((....(((...(((.((..(((..(((((((((..(((.(((....(((((((((..........)))))))))))).))))))))))))..))).))))))))....))).((((((((...))))))))......))))))..))))))..((((((....))))))(((((((((........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.424.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	4.31724883333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggugauggucuucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuugug
            +++-++-+++---+++-++--+++--+++++++++--+++-+++----+++++++++
            +++-++-+++|||+++|++-|+++--+++++++++||+++-+++||||+++++++++
    REV:    cccuuuuccg---ggg-cgc-ccccuaaguguuuu--ggcuuag----guuagacac
	
	gauccggaggaauuccuuccuuauccuggaucuuagccuugacguugucgaugguaucgcugcucucaaccucgagggugauggucuucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuuguggcggcgaacacacagauuggauucgguuuugugaaucccccgcggggccuuuucccaaaccccccccggggggguucuccauuugggggagggggcuucccccccaacgggggggggggggggccccaacacccccccccu
	((((((((((((....)))))....)))))))...((((((((...))))).)))......((((((..(((((((((.((.(((...(((.((..(((..(((((((((..(((.(((....(((((((((..........)))))))))))).))))))))))))..))).)))))))).)).))).((((((((...))))))))......))))))..))))))..((((((....))))))(((((((((........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.450.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	5.52680333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuugug
            +++-++--+++--+++++++++--+++-+++----+++++++++
            +++|++-|+++--+++++++++||+++-+++||||+++++++++
    REV:    ggg-cgc-ccccuaaguguuuu--ggcuuag----guuagacac
	
	uggaucuuagccuugacguugucgaugguaucgcugcucucaaccucgagggugauggucuucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuuguggcggcgaacacacagauuggauucgguuuugugaaucccccgcggggccuuuucccaaaccccccccggggggguucuccauuugggggagggggcuucccccccaacgggggggggggggggccccaacacccccccccu
	.((((((((.((((((.((((..(((((.....))).)).)))).)))))).))).))))).(((.((..(((..(((((((((..(((.(((....(((((((((..........)))))))))))).))))))))))))..))).)))))((((((((((.((((((((...))))))))..((....))))))))))))..((((((....))))))(((((((((........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.450.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	5.52680333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuugug
            +++-++--+++--+++++++++--+++-+++----+++++++++
            +++|++-|+++--+++++++++||+++-+++||||+++++++++
    REV:    ggg-cgc-ccccuaaguguuuu--ggcuuag----guuagacac
	
	uggaucuuagccuugacguugucgaugguaucgcugcucucaaccucgagggugauggucuucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuuguggcggcgaacacacagauuggauucgguuuugugaaucccccgcggggccuuuucccaaaccccccccggggggguucuccauuugggggagggggcuucccccccaacgggggggggggggggccccaacacccccccccu
	.((((((((.((((((.((((..(((((.....))).)).)))).)))))).))).))))).(((.((..(((..(((((((((..(((.(((....(((((((((..........)))))))))))).))))))))))))..))).)))))((((..((((.((((((((...))))))))..((....))))))..))))..((((((....))))))(((((((((........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.450.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	5.52680333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuugug
            +++-++--+++--+++++++++--+++-+++----+++++++++
            +++|++-|+++--+++++++++||+++-+++||||+++++++++
    REV:    ggg-cgc-ccccuaaguguuuu--ggcuuag----guuagacac
	
	uggaucuuagccuugacguugucgaugguaucgcugcucucaaccucgagggugauggucuucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuuguggcggcgaacacacagauuggauucgguuuugugaaucccccgcggggccuuuucccaaaccccccccggggggguucuccauuugggggagggggcuucccccccaacgggggggggggggggccccaacacccccccccu
	.((((((((.((((((.((((.....((((....))))..)))).)))))).))).))))).(((.((..(((..(((((((((..(((.(((....(((((((((..........)))))))))))).))))))))))))..))).)))))((((((((((.((((((((...))))))))..((....))))))))))))..((((((....))))))(((((((((........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.475.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	5.52680333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuugug
            +++-++--+++--+++++++++--+++-+++----+++++++++
            +++|++-|+++--+++++++++||+++-+++||||+++++++++
    REV:    ggg-cgc-ccccuaaguguuuu--ggcuuag----guuagacac
	
	ugguaucgcugcucucaaccucgagggugauggucuucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuuguggcggcgaacacacagauuggauucgguuuugugaaucccccgcggggccuuuucccaaaccccccccggggggguucuccauuugggggagggggcuucccccccaacgggggggggggggggccccaacacccccccccu
	.((.((((..((((((......))))))..)))))).(((.((..(((..(((((((((..(((.(((....(((((((((..........)))))))))))).))))))))))))..))).)))))((((((((((.((((((((...))))))))..((....))))))))))))..((((((....))))))(((((((((........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.475.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	5.52680333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuugug
            +++-++--+++--+++++++++--+++-+++----+++++++++
            +++|++-|+++--+++++++++||+++-+++||||+++++++++
    REV:    ggg-cgc-ccccuaaguguuuu--ggcuuag----guuagacac
	
	ugguaucgcugcucucaaccucgagggugauggucuucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuuguggcggcgaacacacagauuggauucgguuuugugaaucccccgcggggccuuuucccaaaccccccccggggggguucuccauuugggggagggggcuucccccccaacgggggggggggggggccccaacacccccccccu
	.((.((((..((((((......))))))..)))))).(((.((..(((..(((((((((..(((.(((....(((((((((..........)))))))))))).))))))))))))..))).)))))((((..((((.((((((((...))))))))..((....))))))..))))..((((((....))))))(((((((((........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.478.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	5.52680333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuugug
            +++-++--+++--+++++++++--+++-+++----+++++++++
            +++|++-|+++--+++++++++||+++-+++||||+++++++++
    REV:    ggg-cgc-ccccuaaguguuuu--ggcuuag----guuagacac
	
	uaucgcugcucucaaccucgagggugauggucuucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuuguggcggcgaacacacagauuggauucgguuuugugaaucccccgcggggccuuuucccaaaccccccccggggggguucuccauuugggggagggggcuucccccccaacgggggggggggggggccccaacacccccccccu
	.((((..((((((......))))))..))))...(((.((..(((..(((((((((..(((.(((....(((((((((..........)))))))))))).))))))))))))..))).)))))((((((((((.((((((((...))))))))..((....))))))))))))..((((((....))))))(((((((((........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.478.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	5.52680333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuugug
            +++-++--+++--+++++++++--+++-+++----+++++++++
            +++|++-|+++--+++++++++||+++-+++||||+++++++++
    REV:    ggg-cgc-ccccuaaguguuuu--ggcuuag----guuagacac
	
	uaucgcugcucucaaccucgagggugauggucuucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuuguggcggcgaacacacagauuggauucgguuuugugaaucccccgcggggccuuuucccaaaccccccccggggggguucuccauuugggggagggggcuucccccccaacgggggggggggggggccccaacacccccccccu
	.((((..((((((......))))))..))))...(((.((..(((..(((((((((..(((.(((....(((((((((..........)))))))))))).))))))))))))..))).)))))((((..((((.((((((((...))))))))..((....))))))..))))..((((((....))))))(((((((((........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.485.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	4.31724883333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggugauggucuucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuugug
            +++-++-+++---+++-++--+++--+++++++++--+++-+++----+++++++++
            +++-++-+++|||+++|++-|+++--+++++++++||+++-+++||||+++++++++
    REV:    cccuuuuccg---ggg-cgc-ccccuaaguguuuu--ggcuuag----guuagacac
	
	gcucucaaccucgagggugauggucuucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuuguggcggcgaacacacagauuggauucgguuuugugaaucccccgcggggccuuuucccaaaccccccccggggggguucuccauuugggggagggggcuucccccccaacgggggggggggggggccccaacacccccccccu
	((((((..(((((((((.((.(((...(((.((..(((..(((((((((..(((.(((....(((((((((..........)))))))))))).))))))))))))..))).)))))))).)).))).((((((((...))))))))......))))))..))))))..((((((....))))))(((((((((........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.485.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	4.1567515	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggugauggucuucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuugug
            +++----+++---+++-++--+++--+++++++++--+++-+++----+++++++++
            +++----+++|||+++|++-|+++--+++++++++||+++-+++||||+++++++++
    REV:    cccuuuuccg---ggg-cgc-ccccuaaguguuuu--ggcuuag----guuagacac
	
	gcucucaaccucgagggugauggucuucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuuguggcggcgaacacacagauuggauucgguuuugugaaucccccgcggggccuuuucccaaaccccccccggggggguucuccauuugggggagggggcuucccccccaacgggggggggggggggccccaacacccccccccu
	((((((..(((((((((....(((...(((.((..(((..(((((((((..(((.(((....(((((((((..........)))))))))))).))))))))))))..))).))))))))....))).((((((((...))))))))......))))))..))))))..((((((....))))))(((((((((........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.511.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	5.52680333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuugug
            +++-++--+++--+++++++++--+++-+++----+++++++++
            +++|++-|+++--+++++++++||+++-+++||||+++++++++
    REV:    ggg-cgc-ccccuaaguguuuu--ggcuuag----guuagacac
	
	ucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuuguggcggcgaacacacagauuggauucgguuuugugaaucccccgcggggccuuuucccaaaccccccccggggggguucuccauuugggggagggggcuucccccccaacgggggggggggggggccccaacacccccccccu
	.(((.((..(((..(((((((((..(((.(((....(((((((((..........)))))))))))).))))))))))))..))).)))))((((((((((.((((((((...))))))))..((....))))))))))))..((((((....))))))(((((((((........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.511.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.85	MeanVal:	5.52680333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuugug
            +++-++--+++--+++++++++--+++-+++----+++++++++
            +++|++-|+++--+++++++++||+++-+++||||+++++++++
    REV:    ggg-cgc-ccccuaaguguuuu--ggcuuag----guuagacac
	
	ucccagucaggguuuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuuguggcggcgaacacacagauuggauucgguuuugugaaucccccgcggggccuuuucccaaaccccccccggggggguucuccauuugggggagggggcuucccccccaacgggggggggggggggccccaacacccccccccu
	.(((.((..(((..(((((((((..(((.(((....(((((((((..........)))))))))))).))))))))))))..))).)))))((((..((((.((((((((...))))))))..((....))))))..))))..((((((....))))))(((((((((........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.524.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.17	MeanVal:	-3.50234416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucacgaaaaucugcaucuucgcgauuugug
            +++++++++--+++-+++----+++++++++
            +++++++++||+++-+++||||+++++++++
    REV:    aaguguuuu--ggcuuag----guuagacac
	
	uuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuuguggcggcgaacacacagauuggauucgguuuugugaaucccccgcggggccuuuucccaaaccccccccggggggguucuccauuugggggagggggcuucccccccaacgggggggggggggggccccaacacccccccccu
	.(((((((((..(((.(((....(((((((((..........)))))))))))).)))))))))))).((((((.(((((((((((((.((((((((...))))))))..((....))))))))))))......)))..)))))).(((((((((........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.524.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.17	MeanVal:	-3.50234416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucacgaaaaucugcaucuucgcgauuugug
            +++++++++--+++-+++----+++++++++
            +++++++++||+++-+++||||+++++++++
    REV:    aaguguuuu--ggcuuag----guuagacac
	
	uuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuuguggcggcgaacacacagauuggauucgguuuugugaaucccccgcggggccuuuucccaaaccccccccggggggguucuccauuugggggagggggcuucccccccaacgggggggggggggggccccaacacccccccccu
	.(((((((((..(((.(((....(((((((((..........)))))))))))).)))))))))))).((((((.((((((((..((((((((((((...)))))))).......))))..))))........))))..)))))).(((((((((........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.524.2	is_not_MIRNA
	VAL:	1.17	MeanVal:	-3.50234416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucacgaaaaucugcaucuucgcgauuugug
            +++++++++--+++-+++----+++++++++
            +++++++++||+++-+++||||+++++++++
    REV:    aaguguuuu--ggcuuag----guuagacac
	
	uuucacgaaaaucugcaucuucgcgauuuguggcggcgaacacacagauuggauucgguuuugugaaucccccgcggggccuuuucccaaaccccccccggggggguucuccauuugggggagggggcuucccccccaacgggggggggggggggccccaacacccccccccu
	.(((((((((..(((.(((....(((((((((..........)))))))))))).)))))))))))).((((((.(((((((..((((.((((((((...))))))))..((....))))))..))))......)))..)))))).(((((((((........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-F10-19NOV2007-070--.783.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.78	MeanVal:	2.63247716666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaauguuccccccccccgccccuuaacggaaaaacugg
            +++++----++++++++++--+++-----+++++++--++
            +++++----++++++++++-|+++-----+++++++||++
    REV:    cccuuucucgggggggggga-ggguccccccuuuuu--cc
	
	cucccccccccccggggaggcuccaaaaaaucgggccccucaggcaaaagggggggaaaccccccccggggauaaaaaaaaaaccggggguuuuccccccgggaauguuccccccccccgccccuuaacggaaaaacuggccccccuuuuuccccccugggaggggggggggcucuuucccccaaccccccaccggggggga
	.((((((((.((.((((.(((.((........))))))))).)).....))))))))...(((((((((((..............(((((....))))).(((((....((((((((((..(((.....(((((((..((....))))))))).....))).))))))))))....)))))........)).))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-F10-19NOV2007-070--.817.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	1.47010966666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccccccgccccuuaacggaaaaacugg
            ++++++++++--+++-----+++++++--++
            ++++++++++-|+++-----+++++++||++
    REV:    gggggggggga-ggguccccccuuuuu--cc
	
	gccccucaggcaaaagggggggaaaccccccccggggauaaaaaaaaaaccggggguuuuccccccgggaauguuccccccccccgccccuuaacggaaaaacuggccccccuuuuuccccccugggaggggggggggcucuuucccccaaccccccaccggggggga
	(((.....)))....((((((....))))))..(((((...........(((((((.....))))))).......((((((((((..(((.....(((((((..((....))))))))).....))).)))))))))).....)))))...((((((....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-F10-19NOV2007-070--.831.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	1.47010966666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccccccgccccuuaacggaaaaacugg
            ++++++++++--+++-----+++++++--++
            ++++++++++-|+++-----+++++++||++
    REV:    gggggggggga-ggguccccccuuuuu--cc
	
	agggggggaaaccccccccggggauaaaaaaaaaaccggggguuuuccccccgggaauguuccccccccccgccccuuaacggaaaaacuggccccccuuuuuccccccugggaggggggggggcucuuucccccaaccccccaccggggggga
	.((((((....))))))..(((((...........(((((((.....))))))).......((((((((((..(((.....(((((((..((....))))))))).....))).)))))))))).....)))))...((((((....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-F10-19NOV2007-070--.842.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.78	MeanVal:	2.63247716666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaauguuccccccccccgccccuuaacggaaaaacugg
            +++++----++++++++++--+++-----+++++++--++
            +++++----++++++++++-|+++-----+++++++||++
    REV:    cccuuucucgggggggggga-ggguccccccuuuuu--cc
	
	ccccccccggggauaaaaaaaaaaccggggguuuuccccccgggaauguuccccccccccgccccuuaacggaaaaacuggccccccuuuuuccccccugggaggggggggggcucuuucccccaaccccccaccggggggga
	.(((((((((((..............(((((....))))).(((((....((((((((((..(((.....(((((((..((....))))))))).....))).))))))))))....)))))........)).))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-F10-19NOV2007-070--.849.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	1.47010966666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccccccgccccuuaacggaaaaacugg
            ++++++++++--+++-----+++++++--++
            ++++++++++-|+++-----+++++++||++
    REV:    gggggggggga-ggguccccccuuuuu--cc
	
	cggggauaaaaaaaaaaccggggguuuuccccccgggaauguuccccccccccgccccuuaacggaaaaacuggccccccuuuuuccccccugggaggggggggggcucuuucccccaaccccccaccggggggga
	.(((((...........(((((((.....))))))).......((((((((((..(((.....(((((((..((....))))))))).....))).)))))))))).....)))))...((((((....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-F10-19NOV2007-070--.867.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.78	MeanVal:	2.63247716666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaauguuccccccccccgccccuuaacggaaaaacugg
            +++++----++++++++++--+++-----+++++++--++
            +++++----++++++++++-|+++-----+++++++||++
    REV:    cccuuucucgggggggggga-ggguccccccuuuuu--cc
	
	cggggguuuuccccccgggaauguuccccccccccgccccuuaacggaaaaacuggccccccuuuuuccccccugggaggggggggggcucuuucccccaaccccccaccggggggga
	.(((((....))))).(((((....((((((((((..(((.....(((((((..((....))))))))).....))).))))))))))....)))))....((((((....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-F10-19NOV2007-070--.882.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.78	MeanVal:	2.63247716666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaauguuccccccccccgccccuuaacggaaaaacugg
            +++++----++++++++++--+++-----+++++++--++
            +++++----++++++++++-|+++-----+++++++||++
    REV:    cccuuucucgggggggggga-ggguccccccuuuuu--cc
	
	cgggaauguuccccccccccgccccuuaacggaaaaacuggccccccuuuuuccccccugggaggggggggggcucuuucccccaaccccccaccggggggga
	.(((((....((((((((((..(((.....(((((((..((....))))))))).....))).))))))))))....)))))....((((((....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-G01-19NOV2007-003--.391.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-2.20992366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggc-uuuuuccaaaacccacccugg-ggg
            ++++++++|+++++++----+++-+++---|+++
            ++++++++-+++++++||||+++|+++----+++
    REV:    ccccccuguggggagg----ggg-ggguuaaccc
	
	cggaaggagaucaacgucccccgccggcagggggacacucccgagggggggcuuuuuccaaaacccacccuggggggaauacccaauuggggggggaggggugucccccc
	.....((((......(((((((.......))))))).))))...(((((((((((((((....(((.(((...(((.....)))....))))))))))))).))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-G01-19NOV2007-003--.395.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-2.20992366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggc-uuuuuccaaaacccacccugg-ggg
            ++++++++|+++++++----+++-+++---|+++
            ++++++++-+++++++||||+++|+++----+++
    REV:    ccccccuguggggagg----ggg-ggguuaaccc
	
	aggagaucaacgucccccgccggcagggggacacucccgagggggggcuuuuuccaaaacccacccuggggggaauacccaauuggggggggaggggugucccccc
	.((((......(((((((.......))))))).))))...(((((((((((((((....(((.(((...(((.....)))....))))))))))))).))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-G01-19NOV2007-003--.395.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-2.30962133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggc-uuuuuccaaaacccacccugg-ggg
            ++++++++|++--+++----+++-+++---|+++
            ++++++++-++--+++||||+++|+++----+++
    REV:    ccccccuguggggagg----ggg-ggguuaaccc
	
	aggagaucaacgucccccgccggcagggggacacucccgagggggggcuuuuuccaaaacccacccuggggggaauacccaauuggggggggaggggugucccccc
	.((((......(((((((.......))))))).))))...((((((((((..(((....(((.(((...(((.....)))....)))))))))..)).))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-G01-19NOV2007-003--.405.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-2.20992366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggc-uuuuuccaaaacccacccugg-ggg
            ++++++++|+++++++----+++-+++---|+++
            ++++++++-+++++++||||+++|+++----+++
    REV:    ccccccuguggggagg----ggg-ggguuaaccc
	
	cgucccccgccggcagggggacacucccgagggggggcuuuuuccaaaacccacccuggggggaauacccaauuggggggggaggggugucccccc
	.(((((((.......)))))))........(((((((((((((((....(((.(((...(((.....)))....))))))))))))).))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-G01-19NOV2007-003--.405.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-2.30962133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggc-uuuuuccaaaacccacccugg-ggg
            ++++++++|++--+++----+++-+++---|+++
            ++++++++-++--+++||||+++|+++----+++
    REV:    ccccccuguggggagg----ggg-ggguuaaccc
	
	cgucccccgccggcagggggacacucccgagggggggcuuuuuccaaaacccacccuggggggaauacccaauuggggggggaggggugucccccc
	.(((((((.......)))))))........((((((((((..(((....(((.(((...(((.....)))....)))))))))..)).))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-G01-19NOV2007-003--.434.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-2.20992366666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggc-uuuuuccaaaacccacccugg-ggg
            ++++++++|+++++++----+++-+++---|+++
            ++++++++-+++++++||||+++|+++----+++
    REV:    ccccccuguggggagg----ggg-ggguuaaccc
	
	agggggggcuuuuuccaaaacccacccuggggggaauacccaauuggggggggaggggugucccccc
	.(((((((((((((((....(((.(((...(((.....)))....))))))))))))).))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-G01-19NOV2007-003--.434.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-2.30962133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggc-uuuuuccaaaacccacccugg-ggg
            ++++++++|++--+++----+++-+++---|+++
            ++++++++-++--+++||||+++|+++----+++
    REV:    ccccccuguggggagg----ggg-ggguuaaccc
	
	agggggggcuuuuuccaaaacccacccuggggggaauacccaauuggggggggaggggugucccccc
	.((((((((((..(((....(((.(((...(((.....)))....)))))))))..)).))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-G09-19NOV2007-067--.658.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-0.951996833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgggaccuuaaaaaaaaaccc-gaggggguucccccccugga
            +++++------------+++-|+++++++++++++----+++
            +++++||||||||||||+++--+++++++++++++---|+++
    REV:    gcccu------------ugguccuccuccggggggcuc-ccu
	
	gugggggaaaaccccgaacgggaccuuaaaaaaaaacccgaggggguucccccccuggaaaacucccucggggggccuccuccugguucccga
	.(((((.....)))))..(((((............(((.(((((((((((((....(((....)))...)))))))))))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-G09-19NOV2007-067--.660.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-0.951996833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgggaccuuaaaaaaaaaccc-gaggggguucccccccugga
            +++++------------+++-|+++++++++++++----+++
            +++++||||||||||||+++--+++++++++++++---|+++
    REV:    gcccu------------ugguccuccuccggggggcuc-ccu
	
	gggggaaaaccccgaacgggaccuuaaaaaaaaacccgaggggguucccccccuggaaaacucccucggggggccuccuccugguucccga
	((((.....))))...(((((............(((.(((((((((((((....(((....)))...)))))))))))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-266-G09-19NOV2007-067--.675.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-0.951996833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgggaccuuaaaaaaaaaccc-gaggggguucccccccugga
            +++++------------+++-|+++++++++++++----+++
            +++++||||||||||||+++--+++++++++++++---|+++
    REV:    gcccu------------ugguccuccuccggggggcuc-ccu
	
	acgggaccuuaaaaaaaaacccgaggggguucccccccuggaaaacucccucggggggccuccuccugguucccga
	.(((((............(((.(((((((((((((....(((....)))...)))))))))))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-B07-19NOV2007-061--.486.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	-2.44486733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagagagcccc-cggaagcgggggggguu
            ++-++++-++--|++-+++-++++++++++
            ++|++++|++---++-+++|++++++++++
    REV:    ac-cucu-ggcguguguuc-ccccucucaa
	
	cagagacagugagagagcccccggaagcgggggggguuuuucucuaacucucccccuugugugcggucuccaauucgggggguaagggcgguuuccccuccaaagugggggguggggugugcccccaaaccccccgcucuu
	.((((....((.((((.((..((.(((.((((((((((.......))))))))))))).))...))))))))...((((((((..(((.(((.((((((((.......)))).))))...))))))..)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-B07-19NOV2007-061--.494.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	-2.44486733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagagagcccc-cggaagcgggggggguu
            ++-++++-++--|++-+++-++++++++++
            ++|++++|++---++-+++|++++++++++
    REV:    ac-cucu-ggcguguguuc-ccccucucaa
	
	gugagagagcccccggaagcgggggggguuuuucucuaacucucccccuugugugcggucuccaauucgggggguaagggcgguuuccccuccaaagugggggguggggugugcccccaaaccccccgc
	.((.((((.((..((.(((.((((((((((.......))))))))))))).))...))))))))...((((((((..(((.(((.((((((((.......)))).))))...))))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-B07-19NOV2007-061--.507.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.01	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggguuuuucucuaacucucccccuug
            ++++++++--++-++++-+++++++---+++
            ++++++++--++-++++-+++++++---+++
    REV:    ccuccccuuuggcgggaauggggggcuuaac
	
	cggaagcgggggggguuuuucucuaacucucccccuugugugcggucuccaauucgggggguaagggcgguuuccccuccaaagugggggguggggugugcccccaaaccccccgcucuucc
	.(((((.((((((((..((.((((.(((((((...(((...........)))...))))))).)))).))..))))))))..((((((((((((((....))))...)))))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-B07-19NOV2007-061--.513.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.01	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggggguuuuucucuaacucucccccuug
            ++++++++--++-++++-+++++++---+++
            ++++++++--++-++++-+++++++---+++
    REV:    ccuccccuuuggcgggaauggggggcuuaac
	
	cgggggggguuuuucucuaacucucccccuugugugcggucuccaauucgggggguaagggcgguuuccccuccaaagugggggguggggugugcccccaaaccccccgcuc
	.((((((((..((.((((.(((((((...(((...........)))...))))))).)))).))..))))))))..((((((((((((((....))))...)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-B10-19NOV2007-078--.729.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.0265176666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaaaagcccccccaaaggccggggaacc
            ++++++++++++++++---+++++++----++
            ++++++++++++++++|||+++++++-|||++
    REV:    uccuuuuuuugggggg---uuuggccg---gg
	
	cagucccccccgaaaaaaaauggggaaaaaagcccccccaaaggccggggaaccgaaaaagggccgguuugggggguuuuuuuccuagggccccccccccccgggcaagacuucaaaaaaucccccccucuacucuaaaggggggggaacccccaaggcgaauaaaaaaaaaacacggggguu
	.((((...((((..........((((((((((((((((...(((((((....((......)).))))))))))))))))))))))).(((......)))..))))...))))..........(((((((((.......))))))))).((((((......................)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-B10-19NOV2007-078--.729.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.0265176666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaaaagcccccccaaaggccggggaacc
            ++++++++++++++++---+++++++----++
            ++++++++++++++++|||+++++++-|||++
    REV:    uccuuuuuuugggggg---uuuggccg---gg
	
	cagucccccccgaaaaaaaauggggaaaaaagcccccccaaaggccggggaaccgaaaaagggccgguuugggggguuuuuuuccuagggccccccccccccgggcaagacuucaaaaaaucccccccucuacucuaaaggggggggaacccccaaggcgaauaaaaaaaaaacacggggguu
	.((((...((((..........((((((((((((((((...(((((((....((......)).))))))))))))))))))))))).(((......)))..))))...))))........((((((((.((.......))))))))))((((((......................)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-B10-19NOV2007-078--.734.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.0265176666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaaaagcccccccaaaggccggggaacc
            ++++++++++++++++---+++++++----++
            ++++++++++++++++|||+++++++-|||++
    REV:    uccuuuuuuugggggg---uuuggccg---gg
	
	ccccccgaaaaaaaauggggaaaaaagcccccccaaaggccggggaaccgaaaaagggccgguuugggggguuuuuuuccuagggccccccccccccgggcaagacuucaaaaaaucccccccucuacucuaaaggggggggaacccccaaggcgaauaaaaaaaaaacacgggggu
	.((((((..........((((((((((((((((...(((((((....((......)).)))))))))))))))))))))))...(((...(((....)))...............((((((((.((.......))))))))))........)))................)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-B10-19NOV2007-078--.739.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.0265176666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaaaagcccccccaaaggccggggaacc
            ++++++++++++++++---+++++++----++
            ++++++++++++++++|||+++++++-|||++
    REV:    uccuuuuuuugggggg---uuuggccg---gg
	
	cgaaaaaaaauggggaaaaaagcccccccaaaggccggggaaccgaaaaagggccgguuugggggguuuuuuuccuagggccccccccccccgggcaagacuucaaaaaaucccccccucuacucuaaaggggggggaacccccaaggcgaauaaaaaaaaaacacggggguu
	.(((........((((((((((((((((...(((((((....((......)).)))))))))))))))))))))))...((((.........)))).....)))......((((((((.((.......))))))))))((((((......................)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-B10-19NOV2007-078--.739.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.0265176666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaaaagcccccccaaaggccggggaacc
            ++++++++++++++++---+++++++----++
            ++++++++++++++++|||+++++++-|||++
    REV:    uccuuuuuuugggggg---uuuggccg---gg
	
	cgaaaaaaaauggggaaaaaagcccccccaaaggccggggaaccgaaaaagggccgguuugggggguuuuuuuccuagggccccccccccccgggcaagacuucaaaaaaucccccccucuacucuaaaggggggggaacccccaaggcgaauaaaaaaaaaacacggggguu
	.(((........((((((((((((((((...(((((((....((......)).)))))))))))))))))))))))...((((.........)))).....)))........(((((((((.......))))))))).((((((......................)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-B10-19NOV2007-078--.750.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.0265176666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaaaagcccccccaaaggccggggaacc
            ++++++++++++++++---+++++++----++
            ++++++++++++++++|||+++++++-|||++
    REV:    uccuuuuuuugggggg---uuuggccg---gg
	
	ggggaaaaaagcccccccaaaggccggggaaccgaaaaagggccgguuugggggguuuuuuuccuagggccccccccccccgggcaagacuucaaaaaaucccccccucuacucuaaaggggggggaacccccaaggcgaauaaaaaaaaaacacggggguu
	.((((((((((((((((...(((((((....((......)).)))))))))))))))))))))))...((((.........))))................(((((((((.......))))))))).((((((......................)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-B10-19NOV2007-078--.750.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.0265176666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaaaagcccccccaaaggccggggaacc
            ++++++++++++++++---+++++++----++
            ++++++++++++++++|||+++++++-|||++
    REV:    uccuuuuuuugggggg---uuuggccg---gg
	
	ggggaaaaaagcccccccaaaggccggggaaccgaaaaagggccgguuugggggguuuuuuuccuagggccccccccccccgggcaagacuucaaaaaaucccccccucuacucuaaaggggggggaacccccaaggcgaauaaaaaaaaaacacggggguu
	.((((((((((((((((...(((((((....((......)).)))))))))))))))))))))))...((((.........))))..............((((((((.((.......))))))))))((((((......................)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-B10-19NOV2007-078--.750.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.0265176666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaaaaaagcccccccaaaggccggggaacc
            ++++++++++++++++---+++++++----++
            ++++++++++++++++|||+++++++-|||++
    REV:    uccuuuuuuugggggg---uuuggccg---gg
	
	ggggaaaaaagcccccccaaaggccggggaaccgaaaaagggccgguuugggggguuuuuuuccuagggccccccccccccgggcaagacuucaaaaaaucccccccucuacucuaaaggggggggaacccccaaggcgaauaaaaaaaaaacacggggguu
	.((((((((((((((((...(((((((....((......)).))))))))))))))))))))))).((....))..((((((.................((((((((.((.......))))))))))..((....)).................))))))..

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-C10-19NOV2007-076--.802.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.962356	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggagacggaggggcuugcugaaggcuucuugggcucuuga
            ++---+++-++++++++--++------++++++++++-++++
            ++--|+++|++++++++--++||||||++++++++++-++++
    REV:    caag-cug-uucccugggugg------aagaacucgaaaacu
	

>LUSHE1NG-RP-267-C10-19NOV2007-076--.802.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	-1.08932333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggugg--gaaaccucuccccggauccccuaauuaauucg
            +++-++||++++++++++++++-----+++++---+++++
            +++|++--++++++++++++++|||||+++++--|+++++
    REV:    ucc-ccggcuuuggaggggggu-----ggguuug-ugggu
	
	auccugaaguggagacggaggggcuugcugaaggcuucuugggcucuugauuggucaaaagcucaagaaggugggucccuugucgaacaggcgaaggugggaaaccucuccccggauccccuaauuaauucguugccgcuggguguuuggguggggggagguuucggccccuaaaggaaucgaaauacaaaauuucggg
	.((((...((...(((.((((((((..((......((((((((((.((((....)))).))))))))))))..)))))))))))..))......(((.((((((((((((((((.....(((((...(((((.......)))))..)))))))))))))))))))..)))))..)))).(((((((.....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-C10-19NOV2007-076--.809.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.962356	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggagacggaggggcuugcugaaggcuucuugggcucuuga
            ++---+++-++++++++--++------++++++++++-++++
            ++--|+++|++++++++--++||||||++++++++++-++++
    REV:    caag-cug-uucccugggugg------aagaacucgaaaacu
	

>LUSHE1NG-RP-267-C10-19NOV2007-076--.809.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	-1.08932333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggugg--gaaaccucuccccggauccccuaauuaauucg
            +++-++||++++++++++++++-----+++++---+++++
            +++|++--++++++++++++++|||||+++++--|+++++
    REV:    ucc-ccggcuuuggaggggggu-----ggguuug-ugggu
	
	aguggagacggaggggcuugcugaaggcuucuugggcucuugauuggucaaaagcucaagaaggugggucccuugucgaacaggcgaaggugggaaaccucuccccggauccccuaauuaauucguugccgcuggguguuuggguggggggagguuucggccccuaaaggaaucgaaauacaaaauuucggg
	.((...(((.((((((((..((......((((((((((.((((....)))).))))))))))))..)))))))))))..))......(((.((((((((((((((((.....(((((...(((((.......)))))..)))))))))))))))))))..))))).......(((((((.....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-C10-19NOV2007-076--.814.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	-2.56183816666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacggaggggcuugcugaaggcuucuugggcucuuga
            +++-++++++++--++------++++++++++-++++
            +++|++++++++--++||||||++++++++++-++++
    REV:    cug-uucccugggugg------aagaacucgaaaacu
	

>LUSHE1NG-RP-267-C10-19NOV2007-076--.814.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	-1.08932333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggugg--gaaaccucuccccggauccccuaauuaauucg
            +++-++||++++++++++++++-----+++++---+++++
            +++|++--++++++++++++++|||||+++++--|+++++
    REV:    ucc-ccggcuuuggaggggggu-----ggguuug-ugggu
	
	agacggaggggcuugcugaaggcuucuugggcucuugauuggucaaaagcucaagaaggugggucccuugucgaacaggcgaaggugggaaaccucuccccggauccccuaauuaauucguugccgcuggguguuuggguggggggagguuucggccccuaaaggaaucgaaauacaaaauuucggg
	.(((.((((((((..((......((((((((((.((((....)))).))))))))))))..)))))))))))..........(((.((((((((((((((((.....(((((...(((((.......)))))..)))))))))))))))))))..))))).......(((((((.....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-C10-19NOV2007-076--.835.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-1.91027266666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaccucuccccggauccccuaauuaauucg
            ++++++++++++++-----+++++---+++++
            ++++++++++++++|||||+++++--|+++++
    REV:    cuuuggaggggggu-----ggguuug-ugggu
	
	gcuucuugggcucuugauuggucaaaagcucaagaaggugggucccuugucgaacaggcgaaggugggaaaccucuccccggauccccuaauuaauucguugccgcuggguguuuggguggggggagguuucggccccuaaaggaaucgaaauacaaaauuucggg
	.(((((((((((.((((....)))).)))))))))))..((((.(((((((.....))).))))...((((((((((((((.....(((((...(((((.......)))))..))))))))))))))))))).)))).........(((((((.....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E05-19NOV2007-039--.179.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.0050808333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaaccccccc------------cccccccaaauuu-------aaaaacccggggg---ugggggggggggaa
            +++++++++++||||||||||||+++++++------|||||||+++++++++++++|||++++++++++++++
            +++++++++++------------+++++++-------------+++++++++++++---++++++++++++++
    REV:    uuuuggggggguuuuuuaaaaaaggggggggccccaaaaaaauuuuuuggguuucuuuugccccccccccuuu
	
	aggggggcccaaaaccccccccccccccaaauuuaaaaacccgggggugggggggggggaaaacuuuuccccccccccguuuucuuuggguuuuuuaaaaaaaccccggggggggaaaaaauuuuuuggggggguuuuuaaaaaaaaaaaaaaggccccccccccgggggggaaaaaaaaacccgggggggggcuucccccccccccaaaaaagggggggccccccuuuugggcugggggggggaauuuccccccccccccuuggggcccccccccgggauuaaacccccggggaaagggccggccccccc
	.((((((((.((((((((((((((((((......(((((((((((((((((((((((((((....))))))))))))))...))))))))))))).............)))))))............)))))))))))...............(((((...(((((((((...........(((((((((((((......(((((((......)))))))...(((....(((..(((((((((.....))))))))))))..))))))))))))))))......)))))))))...))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E05-19NOV2007-039--.220.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.0638916666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgggggggaaaaaaaaacccgggggggggcuuccccccccc--ccaaaaaaggggg
            +++++++++------------+++++++++-+++++++++++||++---++++++++
            +++++++++||||||||||||+++++++++-+++++++++++--++-||++++++++
    REV:    gguuccccc------------cccccccuuuaagggggggggucggg--uuuucccc
	
	cgggggugggggggggggaaaacuuuuccccccccccguuuucuuuggguuuuuuaaaaaaaccccggggggggaaaaaauuuuuuggggggguuuuuaaaaaaaaaaaaaaggccccccccccgggggggaaaaaaaaacccgggggggggcuucccccccccccaaaaaagggggggccccccuuuugggcugggggggggaauuuccccccccccccuuggggcccccccccgggauuaaacccccggggaaagggccggccccccccga
	.(((..((((((((((((((....))))))))))))))..)))...(((((((.....)))))))(((((((((............((((((((((((...........)))))))))))).(((((((((............(((((((((.(((((((((((((...((((((((....)))))))).))..))))))))))).))))))))))))))))))(((((..(((((((........)))))))...)))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E05-19NOV2007-039--.227.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.0638916666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgggggggaaaaaaaaacccgggggggggcuuccccccccc--ccaaaaaaggggg
            +++++++++------------+++++++++-+++++++++++||++---++++++++
            +++++++++||||||||||||+++++++++-+++++++++++--++-||++++++++
    REV:    gguuccccc------------cccccccuuuaagggggggggucggg--uuuucccc
	
	gggggggggggaaaacuuuuccccccccccguuuucuuuggguuuuuuaaaaaaaccccggggggggaaaaaauuuuuuggggggguuuuuaaaaaaaaaaaaaaggccccccccccgggggggaaaaaaaaacccgggggggggcuucccccccccccaaaaaagggggggccccccuuuugggcugggggggggaauuuccccccccccccuuggggcccccccccgggauuaaacccccggggaaagggccggccccccccgagaaaaa
	(((((((((((((....))))))))))))).(((((...(((((((.....)))))))(((((((((............((((((((((((...........)))))))))))).(((((((((............(((((((((.(((((((((((((...((((((((....)))))))).))..))))))))))).))))))))))))))))))(((((..(((((((........)))))))...)))))..))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E05-19NOV2007-039--.266.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.0638916666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgggggggaaaaaaaaacccgggggggggcuuccccccccc--ccaaaaaaggggg
            +++++++++------------+++++++++-+++++++++++||++---++++++++
            +++++++++||||||||||||+++++++++-+++++++++++--++-||++++++++
    REV:    gguuccccc------------cccccccuuuaagggggggggucggg--uuuucccc
	
	ggguuuuuuaaaaaaaccccggggggggaaaaaauuuuuuggggggguuuuuaaaaaaaaaaaaaaggccccccccccgggggggaaaaaaaaacccgggggggggcuucccccccccccaaaaaagggggggccccccuuuugggcugggggggggaauuuccccccccccccuuggggcccccccccgggauuaaacccccggggaaagggccggccccccccga
	(((((((.....)))))))(((((((((............((((((((((((...........)))))))))))).(((((((((............(((((((((.(((((((((((((...((((((((....)))))))).))..))))))))))).))))))))))))))))))(((((..(((((((........)))))))...)))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E05-19NOV2007-039--.284.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	0.0638916666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgggggggaaaaaaaaacccgggggggggcuuccccccccc--ccaaaaaaggggg
            +++++++++------------+++++++++-+++++++++++||++---++++++++
            +++++++++||||||||||||+++++++++-+++++++++++--++-||++++++++
    REV:    gguuccccc------------cccccccuuuaagggggggggucggg--uuuucccc
	
	ccggggggggaaaaaauuuuuuggggggguuuuuaaaaaaaaaaaaaaggccccccccccgggggggaaaaaaaaacccgggggggggcuucccccccccccaaaaaagggggggccccccuuuugggcugggggggggaauuuccccccccccccuuggggcccccccccgggauuaaacccccggggaaagggccggccccccccga
	.(((((((((............((((((((((((...........)))))))))))).(((((((((............(((((((((.(((((((((((((...((((((((....)))))))).))..))))))))))).))))))))))))))))))(((((..(((((((........)))))))...)))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E08-19NOV2007-056--.1009.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuucccccggggagg-gg-ggggaaaac
            +++++++++++-++----|++|+++++++++
            +++++++++++-++-----++-+++++++++
    REV:    aaagaggggggaccauaaaccaccccuuuug
	
	gcccucgggggguucggggggggggggagagaguaagccgccucuaaagggggaggcgaauauuaaaaaauuuuucgggggccuccucuuuuuuucccccggggaggggggggaaaacggggguuuuccccaccaaauaccaggggggagaaau
	.(((((((.....)))))))(((((((.((((((((..(((((((......)))))))....)))......))))).....))))))).(((((((((((.((....(((((((((((....))))))))).)).....)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E08-19NOV2007-056--.1023.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuucccccggggagg-gg-ggggaaaac
            +++++++++++-++----|++|+++++++++
            +++++++++++-++-----++-+++++++++
    REV:    aaagaggggggaccauaaaccaccccuuuug
	
	cggggggggggggagagaguaagccgccucuaaagggggaggcgaauauuaaaaaauuuuucgggggccuccucuuuuuuucccccggggaggggggggaaaacggggguuuuccccaccaaauaccaggggggagaaau
	.(((((((....((((((.(((..(((((((......)))))))....))).....)))))).....))))))).(((((((((((.((....(((((((((((....))))))))).)).....)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E08-19NOV2007-056--.1026.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuucccccggggagg-gg-ggggaaaac
            +++++++++++-++----|++|+++++++++
            +++++++++++-++-----++-+++++++++
    REV:    aaagaggggggaccauaaaccaccccuuuug
	
	ggggggggggagagaguaagccgccucuaaagggggaggcgaauauuaaaaaauuuuucgggggccuccucuuuuuuucccccggggaggggggggaaaacggggguuuuccccaccaaauaccaggggggagaaau
	.((((((((((((((.(((..(((((((......)))))))....))).....)))))).....))))))))(((((((((((.((....(((((((((((....))))))))).)).....)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E08-19NOV2007-056--.1035.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuucccccggggagg-gg-ggggaaaac
            +++++++++++-++----|++|+++++++++
            +++++++++++-++-----++-+++++++++
    REV:    aaagaggggggaccauaaaccaccccuuuug
	
	gagagaguaagccgccucuaaagggggaggcgaauauuaaaaaauuuuucgggggccuccucuuuuuuucccccggggaggggggggaaaacggggguuuuccccaccaaauaccaggggggagaaau
	.((((.((.....))))))...(((((((((.......................)))))))))(((((((((((.((....(((((((((((....))))))))).)).....)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E08-19NOV2007-056--.1046.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuucccccggggagg-gg-ggggaaaac
            +++++++++++-++----|++|+++++++++
            +++++++++++-++-----++-+++++++++
    REV:    aaagaggggggaccauaaaccaccccuuuug
	
	ccgccucuaaagggggaggcgaauauuaaaaaauuuuucgggggccuccucuuuuuuucccccggggaggggggggaaaacggggguuuuccccaccaaauaccaggggggagaaau
	.(((((((......)))))))..................((((....)))).(((((((((((.((....(((((((((((....))))))))).)).....)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E08-19NOV2007-056--.1056.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuucccccggggagg-gg-ggggaaaac
            +++++++++++-++----|++|+++++++++
            +++++++++++-++-----++-+++++++++
    REV:    aaagaggggggaccauaaaccaccccuuuug
	
	agggggaggcgaauauuaaaaaauuuuucgggggccuccucuuuuuuucccccggggaggggggggaaaacggggguuuuccccaccaaauaccaggggggagaaau
	.(((((((((.......................)))))))))(((((((((((.((....(((((((((((....))))))))).)).....)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E08-19NOV2007-056--.1084.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuucccccggggagg-gg-ggggaaaac
            +++++++++++-++----|++|+++++++++
            +++++++++++-++-----++-+++++++++
    REV:    aaagaggggggaccauaaaccaccccuuuug
	
	cgggggccuccucuuuuuuucccccggggaggggggggaaaacggggguuuuccccaccaaauaccaggggggagaaau
	.((((....)))).(((((((((((.((....(((((((((((....))))))))).)).....)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E08-19NOV2007-056--.1092.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.24	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccucuuuuuuucccccggggagg-gg-ggggaaaac
            ++---+++++++++++-++----|++|+++++++++
            ++--|+++++++++++-++-----++-+++++++++
    REV:    ggcu-aaagaggggggaccauaaaccaccccuuuug
	
	uccucuuuuuuucccccggggaggggggggaaaacggggguuuuccccaccaaauaccaggggggagaaaucgg
	.((...(((((((((((.((....(((((((((((....))))))))).)).....)).)))))))))))..))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E08-19NOV2007-056--.1097.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuucccccggggagg-gg-ggggaaaac
            +++++++++++-++----|++|+++++++++
            +++++++++++-++-----++-+++++++++
    REV:    aaagaggggggaccauaaaccaccccuuuug
	
	uuuuuuucccccggggaggggggggaaaacggggguuuuccccaccaaauaccaggggggagaaau
	.(((((((((((.((....(((((((((((....))))))))).)).....)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E08-19NOV2007-056--.919.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.10	MeanVal:	-0.6921915	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcggu-------uucccccccuucacugagacucgcugg
            +++++++++|||||||++++++++++++-++++-++++-++++
            +++++++++-------++++++++++++|++++|++++-++++
    REV:    ucuccgccgaaugagagagggggggggg-ggcu-uggggggcu
	
	ggaacccgucaacugauaaacuucgaaaaauggaauggcaauacaaagguuuggggggcgguuucccccccuucacugagacucgcuggcgcccucgggggguucggggggggggggagagaguaagccgccucuaaagggggaggcgaauauuaaaaaauuuuucgggggccuccucuuuuuuucccccggggaggggggggaaaacggggguuuuccccaccaaauaccaggggggagaaau
	.(((((.(((....)))..................((......))..))))).(((((((((((((((((((((.((((.((((.((((.....)))).)))))))))))))))))))).......)))))))))...(((((((((.......................)))))))))(((((((((((.((....(((((((((((....))))))))).)).....)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E08-19NOV2007-056--.923.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.10	MeanVal:	-0.6921915	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcggu-------uucccccccuucacugagacucgcugg
            +++++++++|||||||++++++++++++-++++-++++-++++
            +++++++++-------++++++++++++|++++|++++-++++
    REV:    ucuccgccgaaugagagagggggggggg-ggcu-uggggggcu
	
	cccgucaacugauaaacuucgaaaaauggaauggcaauacaaagguuuggggggcgguuucccccccuucacugagacucgcuggcgcccucgggggguucggggggggggggagagaguaagccgccucuaaagggggaggcgaauauuaaaaaauuuuucgggggccuccucuuuuuuucccccggggaggggggggaaaacggggguuuuccccaccaaauaccaggggggagaaau
	.((((....(((......)))....))))....................(((((((((((((((((((((.((((.((((.((((.....)))).)))))))))))))))))))).......)))))))))...(((((((((.......................)))))))))(((((((((((.((....(((((((((((....))))))))).)).....)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E08-19NOV2007-056--.941.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.10	MeanVal:	-0.6921915	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcggu-------uucccccccuucacugagacucgcugg
            +++++++++|||||||++++++++++++-++++-++++-++++
            +++++++++-------++++++++++++|++++|++++-++++
    REV:    ucuccgccgaaugagagagggggggggg-ggcu-uggggggcu
	
	ucgaaaaauggaauggcaauacaaagguuuggggggcgguuucccccccuucacugagacucgcuggcgcccucgggggguucggggggggggggagagaguaagccgccucuaaagggggaggcgaauauuaaaaaauuuuucgggggccuccucuuuuuuucccccggggaggggggggaaaacggggguuuuccccaccaaauaccaggggggagaaaucgg
	.(((...........................(((((((((((((((((((((.((((.((((.((((.....)))).)))))))))))))))))))).......))))))))).(((((((((((.......................)))))))))))(((((((((.((....(((((((((((....))))))))).)).....)).)))))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E08-19NOV2007-056--.971.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.10	MeanVal:	-0.6921915	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggcggu-------uucccccccuucacugagacucgcugg
            +++++++++|||||||++++++++++++-++++-++++-++++
            +++++++++-------++++++++++++|++++|++++-++++
    REV:    ucuccgccgaaugagagagggggggggg-ggcu-uggggggcu
	
	ggggggcgguuucccccccuucacugagacucgcuggcgcccucgggggguucggggggggggggagagaguaagccgccucuaaagggggaggcgaauauuaaaaaauuuuucgggggccuccucuuuuuuucccccggggaggggggggaaaacggggguuuuccccaccaaauaccaggggggagaaau
	.(((((((((((((((((((((.((((.((((.((((.....)))).)))))))))))))))))))).......)))))))))...(((((((((.......................)))))))))(((((((((((.((....(((((((((((....))))))))).)).....)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E08-19NOV2007-056--.979.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuuuucccccggggagg-gg-ggggaaaac
            +++++++++++-++----|++|+++++++++
            +++++++++++-++-----++-+++++++++
    REV:    aaagaggggggaccauaaaccaccccuuuug
	
	guuucccccccuucacugagacucgcuggcgcccucgggggguucggggggggggggagagaguaagccgccucuaaagggggaggcgaauauuaaaaaauuuuucgggggccuccucuuuuuuucccccggggaggggggggaaaacggggguuuuccccaccaaauaccaggggggagaaau
	.(((((((((((((.((((.((((.((((.....)))).)))))))))))))))))))))........(((((((......)))))))..................((((....)))).(((((((((((.((....(((((((((((....))))))))).)).....)).))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E08-19NOV2007-056--.993.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-1.128855	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccucgggggguucggggggggggg-----gagagag----uaagc--cgccucu
            ++++++++++---+++++++++++|||||++++++-||||+++--||+++++++
            ++++++++++--|+++++++++++-----++++++-----+++----+++++++
    REV:    ggggcccccuuu-uuuucuccuccgggggcuuuuuaaaaaauuauaagcggagg
	
	acugagacucgcuggcgcccucgggggguucggggggggggggagagaguaagccgccucuaaagggggaggcgaauauuaaaaaauuuuucgggggccuccucuuuuuuucccccggggaggggggggaaaacggggguuuuccccaccaaauaccaggggggagaaaucgg
	.((((..(((.((((...((((((((((...(((((((((((((((((.(((..(((((((......)))))))....))).....)))))).....)))))))))))..))))))))))..((.(((((((((....))))))))).)).....)))).)))......))))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E08-19NOV2007-056--.999.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.17	MeanVal:	-1.128855	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccucgggggguucggggggggggg-----gagagag----uaagc--cgccucu
            ++++++++++---+++++++++++|||||++++++-||||+++--||+++++++
            ++++++++++--|+++++++++++-----++++++-----+++----+++++++
    REV:    ggggcccccuuu-uuuucuccuccgggggcuuuuuaaaaaauuauaagcggagg
	
	acucgcuggcgcccucgggggguucggggggggggggagagaguaagccgccucuaaagggggaggcgaauauuaaaaaauuuuucgggggccuccucuuuuuuucccccggggaggggggggaaaacggggguuuuccccaccaaauaccaggggggagaaaucg
	.(((.((((...((((((((((...(((((((((((((((((.(((..(((((((......)))))))....))).....)))))).....)))))))))))..))))))))))..((.(((((((((....))))))))).)).....)))).)))((....)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E11-19NOV2007-087--.910.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	0.997039999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuau-gggggccg--cuucccccuuu---ccaugaaacccgcgg
            +++++|++++++--||+++++++++--|||++++--+++++-+++
            +++++-++++++----+++++++++-----++++--+++++|+++
    REV:    gaauaucccccgaauagaaggggggugggcgguggguuggg-guc
	
	guaguucagggauugauucccgauuuaugggggccgcuucccccuuuccaugaaacccgcgggcgcugggguuggguggcggguggggggaagauaagcccccuauaagggaggcuaa
	.((((((.((((.....))))..(((((((((((..(((((((((..((((..(((((.(((...))))))))..)))).....)))))))))....)))))).))))).))).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E11-19NOV2007-087--.920.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0.558933333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuga-uucccgauuuaugggggccg--cuucccccuuu---ccaugaaacccgcgg
            ++++-|+++++-------++++++--||+++++++++--|||++++--+++++-+++
            ++++--+++++-----||++++++----+++++++++-----++++--+++++|+++
    REV:    uaaucggagggaauau--cccccgaauagaaggggggugggcgguggguuggg-guc
	
	gauugauucccgauuuaugggggccgcuucccccuuuccaugaaacccgcgggcgcugggguuggguggcggguggggggaagauaagcccccuauaagggaggcuaaua
	.((((.(((((.......((((((..(((((((((..((((..(((((.(((...))))))))..)))).....)))))))))....)))))).....)))))..)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E11-19NOV2007-087--.920.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	1.53914033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auuga-uucccgauuuaugggggccg--cuucccccuuu---ccaugaaacccgcgg
            ++++-|+++++----++-++++++--||+++++++++--|||++++--+++++-+++
            ++++--+++++---|++|++++++----+++++++++-----++++--+++++|+++
    REV:    uaaucggagggaau-au-cccccgaauagaaggggggugggcgguggguuggg-guc
	
	gauugauucccgauuuaugggggccgcuucccccuuuccaugaaacccgcgggcgcugggguuggguggcggguggggggaagauaagcccccuauaagggaggcuaaua
	.((((.(((((....((.((((((..(((((((((..((((..(((((.(((...))))))))..)))).....)))))))))....))))))))...)))))..)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E11-19NOV2007-087--.925.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.3514615	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccgauuuaugggggccg--cuucccccuuu---ccaugaaacccgcgg
            +++++-------++++++--||+++++++++--|||++++--+++++-+++
            +++++-----||++++++----+++++++++-----++++--+++++|+++
    REV:    gagggaauau--cccccgaauagaaggggggugggcgguggguuggg-guc
	
	auucccgauuuaugggggccgcuucccccuuuccaugaaacccgcgggcgcugggguuggguggcggguggggggaagauaagcccccuauaagggagg
	.(((((.......((((((..(((((((((..((((..(((((.(((...))))))))..)))).....)))))))))....)))))).....))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E11-19NOV2007-087--.925.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	1.164789	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccgauuuaugggggccg--cuucccccuuu---ccaugaaacccgcgg
            +++++----++-++++++--||+++++++++--|||++++--+++++-+++
            +++++---|++|++++++----+++++++++-----++++--+++++|+++
    REV:    gagggaau-au-cccccgaauagaaggggggugggcgguggguuggg-guc
	
	auucccgauuuaugggggccgcuucccccuuuccaugaaacccgcgggcgcugggguuggguggcggguggggggaagauaagcccccuauaagggagg
	.(((((....((.((((((..(((((((((..((((..(((((.(((...))))))))..)))).....)))))))))....))))))))...))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E11-19NOV2007-087--.932.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	0.997039999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuau-gggggccg--cuucccccuuu---ccaugaaacccgcgg
            +++++|++++++--||+++++++++--|||++++--+++++-+++
            +++++-++++++----+++++++++-----++++--+++++|+++
    REV:    gaauaucccccgaauagaaggggggugggcgguggguuggg-guc
	
	auuuaugggggccgcuucccccuuuccaugaaacccgcgggcgcugggguuggguggcggguggggggaagauaagcccccuauaagg
	.(((((((((((..(((((((((..((((..(((((.(((...))))))))..)))).....)))))))))....)))))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-E11-19NOV2007-087--.938.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	-2.02285716666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggggccg--cuucccccuuu---ccaugaaacccgcgg
            ++++++--||+++++++++--|||++++--+++++-+++
            ++++++----+++++++++-----++++--+++++|+++
    REV:    cccccgaauagaaggggggugggcgguggguuggg-guc
	
	gggggccgcuucccccuuuccaugaaacccgcgggcgcugggguuggguggcggguggggggaagauaagcccccu
	((((((..(((((((((..((((..(((((.(((...))))))))..)))).....)))))))))....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-F02-19NOV2007-006--.847.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.19	MeanVal:	2.156946	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaggac-ccccu-uucccccccc-cuugauucguugggcucgggc
            ++-+++-|+++++|++++++++++|++++-------++++-+++++
            ++-+++--+++++-++++++++++-++++------|++++|+++++
    REV:    accccuuuggggauaaggggggggagggccacuuu-uucg-gcccg
	
	augguauaugaggacccccuuucccccccccuugauucguugggcucgggcgguugguuggggggaggaagggccccauaaagggggggaaauaaaaaaauuuccugggcccggcuuuuucaccgggaggggggggaauagggguuuccccaa
	........((.(((.(((((((((((((((((((.......((((.(((((..........((((........)))).........(((((((......)))))))..)))))))))......)))).)))))))))).)))))..))).)).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-F02-19NOV2007-006--.856.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.35	MeanVal:	2.6862675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggacccccuuucccccccc-cuugauucguugggcucgggc
            +++++++--++++++++++|++++-------++++-+++++
            +++++++--++++++++++-++++------|++++|+++++
    REV:    uuuggggauaaggggggggagggccacuuu-uucg-gcccg
	
	gaggacccccuuucccccccccuugauucguugggcucgggcgguugguuggggggaggaagggccccauaaagggggggaaauaaaaaaauuuccugggcccggcuuuuucaccgggaggggggggaauagggguuuccc
	..(((((((..((((((((((((((.......((((.(((((..........((((........)))).........(((((((......)))))))..)))))))))......)))).))))))))))..)))))))...

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-F02-19NOV2007-006--.860.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	-1.642531	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccccccc-cuugauucguugggcucgggc
            ++++++++++|++++-------++++-+++++
            ++++++++++-++++------|++++|+++++
    REV:    aaggggggggagggccacuuu-uucg-gcccg
	
	acccccuuucccccccccuugauucguugggcucgggcgguugguuggggggaggaagggccccauaaagggggggaaauaaaaaaauuuccugggcccggcuuuuucaccgggaggggggggaauagggguuuccccaaaaucagggggaaaacccgggaaaaaaauguggggga
	.(((((.((((((((((((((.......((((.(((((..........((((........)))).........(((((((......)))))))..)))))))))......)))).))))))))))..(((.(((((((........))))))).))).............))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-F02-19NOV2007-006--.866.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	-1.642531	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucccccccc-cuugauucguugggcucgggc
            ++++++++++|++++-------++++-+++++
            ++++++++++-++++------|++++|+++++
    REV:    aaggggggggagggccacuuu-uucg-gcccg
	
	uuucccccccccuugauucguugggcucgggcgguugguuggggggaggaagggccccauaaagggggggaaauaaaaaaauuuccugggcccggcuuuuucaccgggaggggggggaauagggguuucccca
	.((((((((((((((.......((((.(((((..........((((........)))).........(((((((......)))))))..)))))))))......)))).))))))))))..((((...)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-F09-19NOV2007-069--.799.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.57	MeanVal:	2.853755	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucugaauaccaggaagg-------agaugggugaagagauc-ucgggggcggc-aggacgaaccugagcu
            ++--+++++++++--++|||||||++-++++-++-++++++|+++++++-++-|++++++++--++-+++
            ++--+++++++++--++-------++|++++|++|++++++-+++++++-++--++++++++--++-+++
    REV:    ggguuugugguucgguuuguuaaguc-aucc-cu-cuuuggcggccccucccacuucugcuuucacauga
	
	ucugaauaccaggaaggagaugggugaagagaucucgggggcggcaggacgaaccugagcuuaagaguacacuuucgucuucacccuccccggcgguuucucccuacugaauuguuuggcuugguguuuggguggggggaguuaggcccuaaagggggucuuauuaaaaauuuacggggcccgcuuuuuuccccccaa
	((..(((((((((..((((.((((.((.(((((((((((((.((.((((((((..((.(((....))).))..))))))))..)).))))))).)))))))))))))).......))..)))))))))..))(((((((((..((((........(((((((.............)))))))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-F09-19NOV2007-069--.799.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	2.755785	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugaauaccaggaagg-------agaugggugaagagauc-ucgggggcggc-aggacgaaccugagcu
            ++++++++++++--++|||||||++-++++-++-++++++|+++++++-++-|++++++++--++-+++
            ++++++++++++--++-------++|++++|++|++++++-+++++++-++--++++++++--++-+++
    REV:    gguuugugguucgguuuguuaaguc-aucc-cu-cuuuggcggccccucccacuucugcuuucacauga
	
	ucugaauaccaggaaggagaugggugaagagaucucgggggcggcaggacgaaccugagcuuaagaguacacuuucgucuucacccuccccggcgguuucucccuacugaauuguuuggcuugguguuuggguggggggaguuaggcccuaaagggggucuuauuaaaaauuuacggggcccgcuuuuuuccccccaa
	.((((((((((((..((((.((((.((.(((((((((((((.((.((((((((..((.(((....))).))..))))))))..)).))))))).)))))))))))))).......))..)))))))))))).(((((((((..((((........(((((((.............)))))))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-F09-19NOV2007-069--.799.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	3.43198	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugaauaccaggaagga-gaug-gguga--agagauc-ucgggggcggc-aggacgaaccugagcu
            ++++++++++++--+++|+++-|++++-||+++++++|+++++++-++-|++++++++--++-+++
            ++++++++++++--+++-+++--++++---+++++++-+++++++-++--++++++++--++-+++
    REV:    gguuugugguucgguuuguuaagucaucccucuuuggcggccccucccacuucugcuuucacauga
	
	ucugaauaccaggaaggagaugggugaagagaucucgggggcggcaggacgaaccugagcuuaagaguacacuuucgucuucacccuccccggcgguuucucccuacugaauuguuuggcuugguguuuggguggggggaguuaggcccuaaagggggucuuauuaaaaauuuacggggcccgcuuuuuuccccccaa
	.((((((((((((..((((((.((((.((((((((((((((.((.((((((((..((.(((....))).))..))))))))..)).))))))).)))))))...))))..))).)))..)))))))))))).(((((((((..((((........(((((((.............)))))))))))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-G10-19NOV2007-068--.556.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	-5.75921333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagcuuuuucucug-------ucgggggac
            ++++-++++++++++|||||||+++++++++
            ++++-++++++++++-------+++++++++
    REV:    uuucaaaaaagggacccccaaaagcccccug
	
	gagcucugaucacugggaacuuccuagugguugacgaugaagauuugguuguguacuugcaggcaaggacacuggaagaggagcucaucaucaugcugguggcugccauuugauggagaauuguugaagcuuuuucucugucgggggacuucugucccccgaaaacccccagggaaaaaacuuuu
	(((((((((((((((((.....))))))))))..................((((.((((....)))).)))).......))))))).((((((...((((....))))..)))))).........((((.(((((((((((((((((((....))))))))).......)))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-G10-19NOV2007-068--.639.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	-5.75921333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagcuuuuucucug-------ucgggggac
            ++++-++++++++++|||||||+++++++++
            ++++-++++++++++-------+++++++++
    REV:    uuucaaaaaagggacccccaaaagcccccug
	
	cucaucaucaugcugguggcugccauuugauggagaauuguugaagcuuuuucucugucgggggacuucugucccccgaaaacccccagggaaaaaacuuuu
	.((..(((((...((((....))))..)))))..))......((((.(((((((((((((((((((....))))))))).......)))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-G10-19NOV2007-068--.642.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	-5.75921333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagcuuuuucucug-------ucgggggac
            ++++-++++++++++|||||||+++++++++
            ++++-++++++++++-------+++++++++
    REV:    uuucaaaaaagggacccccaaaagcccccug
	
	aucaucaugcugguggcugccauuugauggagaauuguugaagcuuuuucucugucgggggacuucugucccccgaaaacccccagggaaaaaacuuuu
	.((((((...((((....))))..)))))).........((((.(((((((((((((((((((....))))))))).......)))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-G10-19NOV2007-068--.660.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	-5.75921333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagcuuuuucucug-------ucgggggac
            ++++-++++++++++|||||||+++++++++
            ++++-++++++++++-------+++++++++
    REV:    uuucaaaaaagggacccccaaaagcccccug
	
	gccauuugauggagaauuguugaagcuuuuucucugucgggggacuucugucccccgaaaacccccagggaaaaaacuuuu
	.((((...)))).........((((.(((((((((((((((((((....))))))))).......)))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-G10-19NOV2007-068--.668.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.53	MeanVal:	2.48359666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggagaauuguugaagcuuuuucucug-------ucgggggac
            +++---------++++-++++++++++|||||||+++++++++
            +++-----||||++++-++++++++++-------+++++++++
    REV:    accaaguu----uuucaaaaaagggacccccaaaagcccccug
	
	auggagaauuguugaagcuuuuucucugucgggggacuucugucccccgaaaacccccagggaaaaaacuuuuugaaccaa
	.(((.........((((.(((((((((((((((((((....))))))))).......)))))))))).)))).....))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-267-G10-19NOV2007-068--.680.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	-5.75921333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaagcuuuuucucug-------ucgggggac
            ++++-++++++++++|||||||+++++++++
            ++++-++++++++++-------+++++++++
    REV:    uuucaaaaaagggacccccaaaagcccccug
	
	ugaagcuuuuucucugucgggggacuucugucccccgaaaacccccagggaaaaaacuuuu
	.((((.(((((((((((((((((((....))))))))).......)))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-B03-19NOV2007-029--.714.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.209812333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccgggccgcguuuuuuccccccgaag--gggcggaaaau
            ++++----+++-++++++++++++---||+++-+++++++
            ++++||||+++|++++++++++++-----+++|+++++++
    REV:    aggc----cgc-aaaaaggggggccaaaaccc-ccuuuug
	
	gguuguucuggaucuugaagcuuuuugagcuucgagcugagaagcgaguagcugcuccugaaucucggccgucaugucuguagauguuuauuucguuuugcuuuugcccccaaaagggaucgaauuacaaaacuuccgggccgcguuuuuuccccccgaaggggcggaaaaucggguuuucccccaaaaccggggggaaaaacgccggaaaaaaaaaauuggagacaa
	((((((((.(((.((((((((((...))))))))))......(((.....)))..))).)))...)))))....(((((.(((...........((((((..((((..(((....)))..))))...)))))).((((....(((.((((((((((((...(((.(((((((...)))))))))).....))))))))))))))))))).........))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-B03-19NOV2007-029--.714.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.209812333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccgggccgcguuuuuuccccccgaag--gggcggaaaau
            ++++----+++-++++++++++++---||+++-+++++++
            ++++||||+++|++++++++++++-----+++|+++++++
    REV:    aggc----cgc-aaaaaggggggccaaaaccc-ccuuuug
	
	gguuguucuggaucuugaagcuuuuugagcuucgagcugagaagcgaguagcugcuccugaaucucggccgucaugucuguagauguuuauuucguuuugcuuuugcccccaaaagggaucgaauuacaaaacuuccgggccgcguuuuuuccccccgaaggggcggaaaaucggguuuucccccaaaaccggggggaaaaacgccggaaaaaaaaaauuggagacaa
	(((((....((((((((((((((...))))))))))..(((.(((.....))).)))....)))))))))....(((((.(((...........((((((..((((..(((....)))..))))...)))))).((((....(((.((((((((((((...(((.(((((((...)))))))))).....))))))))))))))))))).........))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-B03-19NOV2007-029--.724.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.209812333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccgggccgcguuuuuuccccccgaag--gggcggaaaau
            ++++----+++-++++++++++++---||+++-+++++++
            ++++||||+++|++++++++++++-----+++|+++++++
    REV:    aggc----cgc-aaaaaggggggccaaaaccc-ccuuuug
	
	gaucuugaagcuuuuugagcuucgagcugagaagcgaguagcugcuccugaaucucggccgucaugucuguagauguuuauuucguuuugcuuuugcccccaaaagggaucgaauuacaaaacuuccgggccgcguuuuuuccccccgaaggggcggaaaaucggguuuucccccaaaaccggggggaaaaacgccggaaaaaaaaaauuggagacaa
	(((.(((((((((...)))))))))(((((((((.((((....))))))...))))))).))).(((((.(((...........((((((..((((..(((....)))..))))...)))))).((((....(((.((((((((((((...(((.(((((((...)))))))))).....))))))))))))))))))).........))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-B03-19NOV2007-029--.724.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.209812333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccgggccgcguuuuuuccccccgaag--gggcggaaaau
            ++++----+++-++++++++++++---||+++-+++++++
            ++++||||+++|++++++++++++-----+++|+++++++
    REV:    aggc----cgc-aaaaaggggggccaaaaccc-ccuuuug
	
	gaucuugaagcuuuuugagcuucgagcugagaagcgaguagcugcuccugaaucucggccgucaugucuguagauguuuauuucguuuugcuuuugcccccaaaagggaucgaauuacaaaacuuccgggccgcguuuuuuccccccgaaggggcggaaaaucggguuuucccccaaaaccggggggaaaaacgccggaaaaaaaaaauuggagacaa
	....(((((((((...)))))))))(((((((((.((((....))))))...))))))).....(((((.(((...........((((((..((((..(((....)))..))))...)))))).((((....(((.((((((((((((...(((.(((((((...)))))))))).....))))))))))))))))))).........))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-B03-19NOV2007-029--.727.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.209812333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccgggccgcguuuuuuccccccgaag--gggcggaaaau
            ++++----+++-++++++++++++---||+++-+++++++
            ++++||||+++|++++++++++++-----+++|+++++++
    REV:    aggc----cgc-aaaaaggggggccaaaaccc-ccuuuug
	
	cuugaagcuuuuugagcuucgagcugagaagcgaguagcugcuccugaaucucggccgucaugucuguagauguuuauuucguuuugcuuuugcccccaaaagggaucgaauuacaaaacuuccgggccgcguuuuuuccccccgaaggggcggaaaaucggguuuucccccaaaaccggggggaaaaacgccggaaaaaaaaaauuggagacaa
	.(((((((((...)))))))))(((((((((.((((....))))))...))))))).....(((((.(((...........((((((..((((..(((....)))..))))...)))))).((((....(((.((((((((((((...(((.(((((((...)))))))))).....))))))))))))))))))).........))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-B03-19NOV2007-029--.730.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.209812333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccgggccgcguuuuuuccccccgaag--gggcggaaaau
            ++++----+++-++++++++++++---||+++-+++++++
            ++++||||+++|++++++++++++-----+++|+++++++
    REV:    aggc----cgc-aaaaaggggggccaaaaccc-ccuuuug
	
	gaagcuuuuugagcuucgagcugagaagcgaguagcugcuccugaaucucggccgucaugucuguagauguuuauuucguuuugcuuuugcccccaaaagggaucgaauuacaaaacuuccgggccgcguuuuuuccccccgaaggggcggaaaaucggguuuucccccaaaaccggggggaaaaacgccggaaaaaaaaaauuggagacaa
	(((((((...)))))))..(((((((((.((((....))))))...))))))).....(((((.(((...........((((((..((((..(((....)))..))))...)))))).((((....(((.((((((((((((...(((.(((((((...)))))))))).....))))))))))))))))))).........))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-B03-19NOV2007-029--.745.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.209812333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccgggccgcguuuuuuccccccgaag--gggcggaaaau
            ++++----+++-++++++++++++---||+++-+++++++
            ++++||||+++|++++++++++++-----+++|+++++++
    REV:    aggc----cgc-aaaaaggggggccaaaaccc-ccuuuug
	
	ucgagcugagaagcgaguagcugcuccugaaucucggccgucaugucuguagauguuuauuucguuuugcuuuugcccccaaaagggaucgaauuacaaaacuuccgggccgcguuuuuuccccccgaaggggcggaaaaucggguuuucccccaaaaccggggggaaaaacgccggaaaaaaaaaauuggagacaa
	.((.(((((((((.((((....))))))...)))))))))...(((((.(((...........((((((..((((..(((....)))..))))...)))))).((((....(((.((((((((((((...(((.(((((((...)))))))))).....))))))))))))))))))).........))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-B03-19NOV2007-029--.779.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.35	MeanVal:	0.699515	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcguuuuuuccccccgaag--gggcggaaaau
            +++-++++++++++++---||+++-+++++++
            +++|++++++++++++-----+++|+++++++
    REV:    cgc-aaaaaggggggccaaaaccc-ccuuuug
	
	cggccgucaugucuguagauguuuauuucguuuugcuuuugcccccaaaagggaucgaauuacaaaacuuccgggccgcguuuuuuccccccgaaggggcggaaaaucggguuuucccccaaaaccggggggaaaaacgccggaaaaaaaaaauuggagacaaa
	.((((...(((((....))))).......((((((..((((..(((....)))..))))...)))))).....))))(((.((((((((((((...(((.(((((((...)))))))))).....))))))))))))))).............(((....))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-B03-19NOV2007-029--.787.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.209812333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccgggccgcguuuuuuccccccgaag--gggcggaaaau
            ++++----+++-++++++++++++---||+++-+++++++
            ++++||||+++|++++++++++++-----+++|+++++++
    REV:    aggc----cgc-aaaaaggggggccaaaaccc-ccuuuug
	
	augucuguagauguuuauuucguuuugcuuuugcccccaaaagggaucgaauuacaaaacuuccgggccgcguuuuuuccccccgaaggggcggaaaaucggguuuucccccaaaaccggggggaaaaacgccggaaaaaaaaaauuggagacaa
	.(((((.(((...........((((((..((((..(((....)))..))))...)))))).((((....(((.((((((((((((...(((.(((((((...)))))))))).....))))))))))))))))))).........))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-B03-19NOV2007-029--.807.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	0.209812333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccgggccgcguuuuuuccccccgaag--gggcggaaaau
            ++++----+++-++++++++++++---||+++-+++++++
            ++++||||+++|++++++++++++-----+++|+++++++
    REV:    aggc----cgc-aaaaaggggggccaaaaccc-ccuuuug
	
	cguuuugcuuuugcccccaaaagggaucgaauuacaaaacuuccgggccgcguuuuuuccccccgaaggggcggaaaaucggguuuucccccaaaaccggggggaaaaacgccggaaaaaaaaaauuggagacaaa
	.((((((..((((..(((....)))..))))...)))))).((((....(((.((((((((((((...(((.(((((((...)))))))))).....))))))))))))))))))).........(((....))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-B03-19NOV2007-029--.815.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.234488333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccgggccgcguuuuuuccccccgaag--gggcggaaaau
            +++++----+++-++++++++++++---||+++-+++++++
            +++++||||+++|++++++++++++-----+++|+++++++
    REV:    aaggc----cgc-aaaaaggggggccaaaaccc-ccuuuug
	
	uuuugcccccaaaagggaucgaauuacaaaacuuccgggccgcguuuuuuccccccgaaggggcggaaaaucggguuuucccccaaaaccggggggaaaaacgccggaaaaaaaaaauuggagacaaa
	.((((..(((....)))..)))).........(((((....(((.((((((((((((...(((.(((((((...)))))))))).....))))))))))))))))))))........(((....))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-B03-19NOV2007-029--.821.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.234488333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccgggccgcguuuuuuccccccgaag--gggcggaaaau
            +++++----+++-++++++++++++---||+++-+++++++
            +++++||||+++|++++++++++++-----+++|+++++++
    REV:    aaggc----cgc-aaaaaggggggccaaaaccc-ccuuuug
	
	ccccaaaagggaucgaauuacaaaacuuccgggccgcguuuuuuccccccgaaggggcggaaaaucggguuuucccccaaaaccggggggaaaaacgccggaaaaaaaaaauuggagacaaa
	.(((....)))...............(((((....(((.((((((((((((...(((.(((((((...)))))))))).....))))))))))))))))))))........(((....))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-B03-19NOV2007-029--.830.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.337902	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgaauuacaaaacuuccgggccgcguuuuuuccccccgaag--gggcggaaaau
            ++-++++-------+++++----+++-++++++++++++---||+++-+++++++
            ++-++++------|+++++||||+++|++++++++++++-----+++|+++++++
    REV:    agguuaaaaaaaa-aaggc----cgc-aaaaaggggggccaaaaccc-ccuuuug
	
	ggaucgaauuacaaaacuuccgggccgcguuuuuuccccccgaaggggcggaaaaucggguuuucccccaaaaccggggggaaaaacgccggaaaaaaaaaauuggagaca
	...((.((((.......(((((....(((.((((((((((((...(((.(((((((...)))))))))).....))))))))))))))))))))......)))).))....

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-B03-19NOV2007-029--.846.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	0.234488333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuccgggccgcguuuuuuccccccgaag--gggcggaaaau
            +++++----+++-++++++++++++---||+++-+++++++
            +++++||||+++|++++++++++++-----+++|+++++++
    REV:    aaggc----cgc-aaaaaggggggccaaaaccc-ccuuuug
	
	cuuccgggccgcguuuuuuccccccgaaggggcggaaaaucggguuuucccccaaaaccggggggaaaaacgccggaaaaaaaaaauuggagacaaa
	.(((((....(((.((((((((((((...(((.(((((((...)))))))))).....))))))))))))))))))))........(((....))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-B03-19NOV2007-029--.853.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	0.285632666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-gcguuuuuuccccccgaag--gggcggaaaau
            ++|+++-++++++++++++---||+++-+++++++
            ++-+++|++++++++++++-----+++|+++++++
    REV:    ggccgc-aaaaaggggggccaaaaccc-ccuuuug
	
	gccgcguuuuuuccccccgaaggggcggaaaaucggguuuucccccaaaaccggggggaaaaacgccggaaaaaaaaaauuggagacaaa
	.(((((.((((((((((((...(((.(((((((...)))))))))).....))))))))))))))).))..........(((....))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-C02-19NOV2007-012--.524.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0.0296999999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggcuccug---ccuucuucucau--cuc
            +++++++---|||++++++++++++||+++
            +++++++------++++++++++++--+++
    REV:    cauugaguaauuaggagggagaguaccgag
	
	aguggcuccugccuucuucucaucucuggcuuugcugaauauuacagugaauccuucugcagaugcuggauuguucacaucccacuccccaaauuuggguaaaggucuugcaucuugcugagccaugagagggaggauuaaugaguuacagaaacaagagauguuaggguuucuuuuucu
	.(((((((...(((((((((((((((.((.((..(((.......)))..)).))....((((((((.(((((........((((...........))))....))))).)))))).)).)))..))))))))))))......))))))).((((.(((((((......))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.797.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	2.962765	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++++++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++++++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	cgguggcgcgccucuugugcagagagucccuagaauacccauguuggcggagcggcggcaagugagacugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcggccccu
	.((.(((.(((((.(((((..(((((................(((((.(((((((............))))))).)))))..)))))......(((((.((....(((((((((..(((((((((((((((.(((((....))))).)))))))))))))))...))))))))))))).)))...)))))...)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.797.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	3.292604	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++--++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++--++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	cgguggcgcgccucuugugcagagagucccuagaauacccauguuggcggagcggcggcaagugagacugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcggccccu
	.((.(((.(((((.(((((..(((((................(((((.(((((((............))))))).)))))..)))))......(((((.((....(((((((((..(((((((..((((((.(((((....))))).))))))..)))))))...))))))))))))).)))...)))))...)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.801.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	3.292604	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++--++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++--++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	ggcgcgccucuugugcagagagucccuagaauacccauguuggcggagcggcggcaagugagacugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcggccc
	(((.(((((.(((((..(((((................(((((.(((((((............))))))).)))))..)))))......(((((.((....(((((((((..(((((((..((((((.(((((....))))).))))))..)))))))...))))))))))))).)))...)))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.801.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	2.962765	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++++++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++++++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	ggcgcgccucuugugcagagagucccuagaauacccauguuggcggagcggcggcaagugagacugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcggccc
	(((.(((((.(((((..(((((................(((((.(((((((............))))))).)))))..)))))......(((((.((....(((((((((..(((((((((((((((.(((((....))))).)))))))))))))))...))))))))))))).)))...)))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.804.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	3.292604	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++--++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++--++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	gcgccucuugugcagagagucccuagaauacccauguuggcggagcggcggcaagugagacugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcgg
	.(((((.(((((..(((((................(((((.(((((((............))))))).)))))..)))))......(((((.((....(((((((((..(((((((..((((((.(((((....))))).))))))..)))))))...))))))))))))).)))...)))))...))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.804.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	2.962765	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++++++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++++++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	gcgccucuugugcagagagucccuagaauacccauguuggcggagcggcggcaagugagacugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcgg
	.(((((.(((((..(((((................(((((.(((((((............))))))).)))))..)))))......(((((.((....(((((((((..(((((((((((((((.(((((....))))).)))))))))))))))...))))))))))))).)))...)))))...))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.821.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	1.281004	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            ++++--------+++++++++--|+++++++--++++++-+++++
            ++++||||||||+++++++++---+++++++--++++++-+++++
    REV:    gggg--------aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	agucccuagaauacccauguuggcggagcggcggcaagugagacugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcg
	.((((....(((.(((..(((((.(((((((............))))))).))))).............((((........(((((((((..(((((((..((((((.(((((....))))).))))))..)))))))...))))))))))))).))).))).......)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.821.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	1.13392733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            ++++--------+++++++++--|+++++++++++++++-+++++
            ++++||||||||+++++++++---+++++++++++++++-+++++
    REV:    gggg--------aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	agucccuagaauacccauguuggcggagcggcggcaagugagacugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcg
	.((((....(((.(((..(((((.(((((((............))))))).))))).............((((........(((((((((..(((((((((((((((.(((((....))))).)))))))))))))))...))))))))))))).))).))).......)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.833.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	1.13392733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            ++++--------+++++++++--|+++++++++++++++-+++++
            ++++||||||||+++++++++---+++++++++++++++-+++++
    REV:    gggg--------aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	acccauguuggcggagcggcggcaagugagacugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcggccccuu
	.(((..(((((.(((((((............))))))).))))).............((((........(((((((((..(((((((((((((((.(((((....))))).)))))))))))))))...))))))))))))).)))..........((((....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.833.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	1.281004	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            ++++--------+++++++++--|+++++++--++++++-+++++
            ++++||||||||+++++++++---+++++++--++++++-+++++
    REV:    gggg--------aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	acccauguuggcggagcggcggcaagugagacugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcggccccuu
	.(((..(((((.(((((((............))))))).))))).............((((........(((((((((..(((((((..((((((.(((((....))))).))))))..)))))))...))))))))))))).)))..........((((....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.839.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	3.292604	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++--++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++--++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	guuggcggagcggcggcaagugagacugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcggccccuu
	(((((.(((((((............))))))).))))).............(((((.((....(((((((((..(((((((..((((((.(((((....))))).))))))..)))))))...))))))))))))).)))..........((((....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.839.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	2.962765	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++++++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++++++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	guuggcggagcggcggcaagugagacugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcggccccuu
	(((((.(((((((............))))))).))))).............(((((.((....(((((((((..(((((((((((((((.(((((....))))).)))))))))))))))...))))))))))))).)))..........((((....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.842.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	3.292604	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++--++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++--++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	ggcggagcggcggcaagugagacugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcggccccuuuuuc
	((..(((.(((.((...(((((......)))))...............(((((.((....(((((((((..(((((((..((((((.(((((....))))).))))))..)))))))...))))))))))))).))).............)).))).)))..))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.842.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	2.962765	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++++++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++++++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	ggcggagcggcggcaagugagacugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcggccccuuuuuc
	((..(((.(((.((...(((((......)))))...............(((((.((....(((((((((..(((((((((((((((.(((((....))))).)))))))))))))))...))))))))))))).))).............)).))).)))..))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.844.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	2.962765	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++++++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++++++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	cggagcggcggcaagugagacugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcggccccuuuu
	.((((.(((.((...(((((......)))))...............(((((.((....(((((((((..(((((((((((((((.(((((....))))).)))))))))))))))...))))))))))))).))).............)).))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.844.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	3.292604	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++--++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++--++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	cggagcggcggcaagugagacugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcggccccuuuu
	.((((.(((.((...(((((......)))))...............(((((.((....(((((((((..(((((((..((((((.(((((....))))).))))))..)))))))...))))))))))))).))).............)).))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.846.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	2.962765	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++++++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++++++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	gagcggcggcaagugagacugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcggccccu
	.((.(((.((...(((((......)))))...............(((((.((....(((((((((..(((((((((((((((.(((((....))))).)))))))))))))))...))))))))))))).))).............)).))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.846.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	3.292604	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++--++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++--++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	gagcggcggcaagugagacugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcggccccu
	.((.(((.((...(((((......)))))...............(((((.((....(((((((((..(((((((..((((((.(((((....))))).))))))..)))))))...))))))))))))).))).............)).))).))

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.849.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	2.962765	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++++++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++++++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	cggcggcaagugagacugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcggccc
	.(((.((...(((((......)))))...............(((((.((....(((((((((..(((((((((((((((.(((((....))))).)))))))))))))))...))))))))))))).))).............)).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.849.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	3.292604	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++--++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++--++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	cggcggcaagugagacugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcggccc
	.(((.((...(((((......)))))...............(((((.((....(((((((((..(((((((..((((((.(((((....))))).))))))..)))))))...))))))))))))).))).............)).))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.858.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	3.292604	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++--++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++--++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	gugagacugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcggccccuu
	.(((((......)))))...............(((((.((....(((((((((..(((((((..((((((.(((((....))))).))))))..)))))))...))))))))))))).)))..........((((....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.858.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	2.962765	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++++++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++++++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	gugagacugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcggccccuu
	.(((((......)))))...............(((((.((....(((((((((..(((((((((((((((.(((((....))))).)))))))))))))))...))))))))))))).)))..........((((....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.863.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	2.962765	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++++++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++++++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	acugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcggc
	.(((((((.......((....))....(((((.((....(((((((((..(((((((((((((((.(((((....))))).)))))))))))))))...))))))))))))).)))..........))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.863.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	3.292604	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++--++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++--++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	acugcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcggc
	.(((((((.......((....))....(((((.((....(((((((((..(((((((..((((((.(((((....))))).))))))..)))))))...))))))))))))).)))..........))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.866.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	2.962765	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++++++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++++++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	gcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcg
	(((((.......((....))....(((((.((....(((((((((..(((((((((((((((.(((((....))))).)))))))))))))))...))))))))))))).)))..........))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.866.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	3.292604	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++--++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++--++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	gcucucucaaccucucucgaucuacccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcg
	(((((.......((....))....(((((.((....(((((((((..(((((((..((((((.(((((....))))).))))))..)))))))...))))))))))))).)))..........))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.889.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	3.292604	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++--++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++--++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	acccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcggccccuu
	.(((((.((....(((((((((..(((((((..((((((.(((((....))))).))))))..)))))))...))))))))))))).)))..........((((....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H06-19NOV2007-034--.889.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	2.962765	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccc-ccaccaaaguuuggggcccc-uccccccuuccugaaucccug
            +++|++-++----+++++++++--|+++++++++++++++-+++++
            +++-++|++||||+++++++++---+++++++++++++++-+++++
    REV:    gggagg-gg----aaaccccggaauggggggggggggcuuuggggc
	
	acccccaccaaaguuuggggccccuccccccuuccugaaucccuggccucgggguuucgggggggggggguaaggccccaaaggggagggaauuacaaccagggcggccccuu
	.(((((.((....(((((((((..(((((((((((((((.(((((....))))).)))))))))))))))...))))))))))))).)))..........((((....)))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H10-19NOV2007-066--.770.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcgaaggcu-----uuaaa-aggggggaacaaagccuggggcc
            +++--+++++|||||++++-|+++++++++--------++++++
            +++--+++++-----++++--+++++++++||||||||++++++
    REV:    ccggcuccgguucuuaguuccuccccccuu--------ccccgg
	
	cggcgaaggcuuuaaaaggggggaacaaagccuggggccucccccggccgaaagggccaauucccggggauauggcccggacccgccaacgaaaacuccuaauaauggaugccauccaagguuaggggccccuuccccccuccuugauucuuggccucggccuucggguggggggaguaacccccaaaaggggaccaauacaaaucacuggcccccuuuuuaccccggaa
	.(((..(((((((((.(((((((((........((((((......(((.....((((((((((....)))).))))))......)))..........((((((..(((((...)))))..)))))))))))))))))))))..)))).....)))))..)))((((((.(((((......))))).(((((((.(((...........))).)))))))....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H11-19NOV2007-081--.564.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-2.0345675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaa-ccccccggaagaaaaaaaaaaaaaccgggggguuccccccgggagaaaccccccc
            +++++|++++++++----------------++++++++++------+++++++++++++++
            +++++-++++++++||||||||||||||||++++++++++-|||||+++++++++++++++
    REV:    ccuuuagggggguc----------------ggccccccaaa-----ccuuuuuuggggggg
	
	ggaaaccccccggaagaaaaaaaaaaaaaccgggggguuccccccgggagaaacccccccgugggucccuuccuuuuguucccccccccgcccauuaaaaaaaaaacuugcccccucuuuuuccucuggggggagggggggggguuuuuuccaaaccccccggcuggggggauuucca
	(((((((((((((................((((((((((......(((((((((((((((.(((((.......................)))))............(((.(((((............))))).))).))))))))))))))).)))))))))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H11-19NOV2007-081--.564.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.20	MeanVal:	-2.0345675	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaa-ccccccggaagaaaaaaaaaaaaaccgggggguuccccccgggagaaaccccccc
            +++++|++++++++----------------++++++++++------+++++++++++++++
            +++++-++++++++||||||||||||||||++++++++++-|||||+++++++++++++++
    REV:    ccuuuagggggguc----------------ggccccccaaa-----ccuuuuuuggggggg
	
	ggaaaccccccggaagaaaaaaaaaaaaaccgggggguuccccccgggagaaacccccccgugggucccuuccuuuuguucccccccccgcccauuaaaaaaaaaacuugcccccucuuuuuccucuggggggagggggggggguuuuuuccaaaccccccggcuggggggauuucca
	(((((((((((((................((((((((((......(((((((((((((((..(((.....))).......((((((((((......((((.................)))).....))))))).)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H11-19NOV2007-081--.568.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-1.68134483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccggaagaaaaaaaaaaaaaccgggggguuccccccgggagaaaccccccc
            ++++++++----------------++++++++++------+++++++++++++++
            ++++++++||||||||||||||||++++++++++-|||||+++++++++++++++
    REV:    gggggguc----------------ggccccccaaa-----ccuuuuuuggggggg
	
	accccccggaagaaaaaaaaaaaaaccgggggguuccccccgggagaaacccccccgugggucccuuccuuuuguucccccccccgcccauuaaaaaaaaaacuugcccccucuuuuuccucuggggggagggggggggguuuuuuccaaaccccccggcugggggga
	.((((((((................((((((((((......(((((((((((((((.(((((.......................)))))............(((.(((((............))))).))).))))))))))))))).)))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSHE1NG-RP-268-H11-19NOV2007-081--.568.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.16	MeanVal:	-1.68134483333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccccccggaagaaaaaaaaaaaaaccgggggguuccccccgggagaaaccccccc
            ++++++++----------------++++++++++------+++++++++++++++
            ++++++++||||||||||||||||++++++++++-|||||+++++++++++++++
    REV:    gggggguc----------------ggccccccaaa-----ccuuuuuuggggggg
	
	accccccggaagaaaaaaaaaaaaaccgggggguuccccccgggagaaacccccccgugggucccuuccuuuuguucccccccccgcccauuaaaaaaaaaacuugcccccucuuuuuccucuggggggagggggggggguuuuuuccaaaccccccggcugggggga
	.((((((((................((((((((((......(((((((((((((((..(((.....))).......((((((((((......((((.................)))).....))))))).)))))))))))))))))).)))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig125--.442.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0.132569333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggaaucaucauuucuggacuuguauuug---cacuugcgcagaggucucc
            +++++++++++++++++--++++++----|||++++--++-+++++-++++
            +++++++++++++++++||++++++-------++++--++|+++++|++++
    REV:    gcuuuggugguaaggac--gggcauucgguuaguggcagc-ucucc-gagg
	
	uugaagaucugaaaguguacgguaaaaugauuuuguuuuccguacaagguacuauaacagcaaccgcagugguccuuguuguagagcugcuauucagguccugguugccuggagaaauugcggcggacccugguuaucaucguggaaucaucauuucuggacuuguauuugcacuugcgcagaggucuccaugggcggucccagcacucuggcuucugucuuuggcucugucugggauaaggaaaagaagccaagggagccucucgacggugauuggcuuacgggcaggaauggugguuucga
	.(((.((((......(((((((.(((((......)))))))))))).(((.(((((((((..(((.....)))..))))))))).(((((..(((((((.......)))))))......)))))..)))..)))).)))...(((((((((((((((((..((((((....((((..((.(((((.((((.((((....))))......((((((((.((((((.(((.....))).))))))..))))))))..)))))))))))..)))).......))))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig125--.446.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0.132569333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggaaucaucauuucuggacuuguauuug---cacuugcgcagaggucucc
            +++++++++++++++++--++++++----|||++++--++-+++++-++++
            +++++++++++++++++||++++++-------++++--++|+++++|++++
    REV:    gcuuuggugguaaggac--gggcauucgguuaguggcagc-ucucc-gagg
	
	agaucugaaaguguacgguaaaaugauuuuguuuuccguacaagguacuauaacagcaaccgcagugguccuuguuguagagcugcuauucagguccugguugccuggagaaauugcggcggacccugguuaucaucguggaaucaucauuucuggacuuguauuugcacuugcgcagaggucuccaugggcggucccagcacucuggcuucugucuuuggcucugucugggauaaggaaaagaagccaagggagccucucgacggugauuggcuuacgggcaggaauggugguuucga
	.((((((((..(((((((.(((((......)))))))))))).(((.(((((((((..(((.....)))..))))))))).)))....))))))))..(((((((..((....))..)))).))).............(((((((((((((((((..((((((....((((..((.(((((.((((.((((....))))......((((((((.((((((.(((.....))).))))))..))))))))..)))))))))))..)))).......))))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig125--.456.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0.132569333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggaaucaucauuucuggacuuguauuug---cacuugcgcagaggucucc
            +++++++++++++++++--++++++----|||++++--++-+++++-++++
            +++++++++++++++++||++++++-------++++--++|+++++|++++
    REV:    gcuuuggugguaaggac--gggcauucgguuaguggcagc-ucucc-gagg
	
	guguacgguaaaaugauuuuguuuuccguacaagguacuauaacagcaaccgcagugguccuuguuguagagcugcuauucagguccugguugccuggagaaauugcggcggacccugguuaucaucguggaaucaucauuucuggacuuguauuugcacuugcgcagaggucuccaugggcggucccagcacucuggcuucugucuuuggcucugucugggauaaggaaaagaagccaagggagccucucgacggugauuggcuuacgggcaggaauggugguuucga
	.(((((((.(((((......)))))))))))).(((.(((((((((..(((.....)))..))))))))).(((((..(((((((.......)))))))......)))))..))).............(((((((((((((((((..((((((....((((..((.(((((.((((.((((....))))......((((((((.((((((.(((.....))).))))))..))))))))..)))))))))))..)))).......))))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig125--.583.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0.132569333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggaaucaucauuucuggacuuguauuug---cacuugcgcagaggucucc
            +++++++++++++++++--++++++----|||++++--++-+++++-++++
            +++++++++++++++++||++++++-------++++--++|+++++|++++
    REV:    gcuuuggugguaaggac--gggcauucgguuaguggcagc-ucucc-gagg
	
	guggaaucaucauuucuggacuuguauuugcacuugcgcagaggucuccaugggcggucccagcacucuggcuucugucuuuggcucugucugggauaaggaaaagaagccaagggagccucucgacggugauuggcuuacgggcaggaauggugguuucga
	.(((((((((((((((((..((((((....((((..((.(((((.((((.((((....))))......((((((((.((((((.(((.....))).))))))..))))))))..)))))))))))..)))).......))))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig125--.585.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.128896	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaaucaucauuucuggacuuguauuug---cacuugcgcagaggucucc
            ++++++++++++++++--++++++----|||++++--++-+++++-++++
            ++++++++++++++++||++++++-------++++--++|+++++|++++
    REV:    cuuuggugguaaggac--gggcauucgguuaguggcagc-ucucc-gagg
	
	ggaaucaucauuucuggacuuguauuugcacuugcgcagaggucuccaugggcggucccagcacucuggcuucugucuuuggcucugucugggauaaggaaaagaagccaagggagccucucgacggugauuggcuuacgggcaggaauggugguuucg
	((((((((((((((((..((((((....((((..((.(((((.((((.((((....))))......((((((((.((((((.(((.....))).))))))..))))))))..)))))))))))..)))).......)))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig139--.773.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	0.566345666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacacaaccaccuuguucau--ugucgagcucaucuuca----ucggc
            +++-+++++------++++-||+++++-++++++++++-||||+++++
            +++-+++++----||++++---+++++|++++++++++-----+++++
    REV:    cugcguuggcccg--aaguucuacagc-cggguagaggacggaagccg
	
	cgagcuaguccacugccggugggcaaugcugggagcugccgggauauucaucccggaguuccucaccaagaucggaauccucaacacuccgucgugguacaccgccggcgagcaggaauacuucaccgacacaaccaccuuguucauugucgagcucaucuucaucggcugggccgaaggcaggagaugggccgacaucuugaagcccgguugcguca
	.(((.((.(((.((((((((((........(((((((.(((((((....)))))))))))))).((((.((.((((...........)))))).))))...)))))))).))..))).)).)))...(((.(((((......((((.(((((.((((((((((.(((((...))))).....)))))))))))))))...))))....))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig139--.780.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	0.566345666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacacaaccaccuuguucau--ugucgagcucaucuuca----ucggc
            +++-+++++------++++-||+++++-++++++++++-||||+++++
            +++-+++++----||++++---+++++|++++++++++-----+++++
    REV:    cugcguuggcccg--aaguucuacagc-cggguagaggacggaagccg
	
	guccacugccggugggcaaugcugggagcugccgggauauucaucccggaguuccucaccaagaucggaauccucaacacuccgucgugguacaccgccggcgagcaggaauacuucaccgacacaaccaccuuguucauugucgagcucaucuucaucggcugggccgaaggcaggagaugggccgacaucuugaagcccgguugcguca
	.(((.((((((((((........(((((((.(((((((....)))))))))))))).((((.((.((((...........)))))).))))...)))))))).))..)))..........(((.(((((......((((.(((((.((((((((((.(((((...))))).....)))))))))))))))...))))....))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig139--.785.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	0.566345666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacacaaccaccuuguucau--ugucgagcucaucuuca----ucggc
            +++-+++++------++++-||+++++-++++++++++-||||+++++
            +++-+++++----||++++---+++++|++++++++++-----+++++
    REV:    cugcguuggcccg--aaguucuacagc-cggguagaggacggaagccg
	
	cugccggugggcaaugcugggagcugccgggauauucaucccggaguuccucaccaagaucggaauccucaacacuccgucgugguacaccgccggcgagcaggaauacuucaccgacacaaccaccuuguucauugucgagcucaucuucaucggcugggccgaaggcaggagaugggccgacaucuugaagcccgguugcguca
	.(((((((((........(((((((.(((((((....)))))))))))))).((((.((.((((...........)))))).))))...))))))))).................(((.(((((......((((.(((((.((((((((((.(((((...))))).....)))))))))))))))...))))....))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig332--.366.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.29	MeanVal:	0.0894794999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuugaa-gcu-agcggcaugugcugaccugguaggagggcuggcccac
            +++++-|+++|++++++++-++++----+++-+++++++----+++++
            +++++--+++-++++++++-++++||||+++|+++++++---|+++++
    REV:    aaacucgugacucgucgugaacga----gcu-uccuccccag-gggug
	
	gccaagugucccaaggacuauuugaagcuagcggcaugugcugaccugguaggagggcuggcccacguagugguggggaccccuccuucgagcaagugcugcucagugcucaaaggauuggcc
	(((((..((((...))))..(((((.(((((((((((.((((....(((.(((((((....(((((......)))))...)))))))))))))).)))))))).)))..)))))...))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig621--.258.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.301968	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacgauc-guuugcgccaguaugcaaccaggc-aguugacca
            +++++--|++--+++++++++----+++++++|+++-+++++
            +++++---++--+++++++++-|||+++++++-+++-+++++
    REV:    cugcuucccgguugcggucauc---ugguuugauuauuuggu
	
	gauagaggcaaaugagauauugucuucuuucgacgaucguuugcgccaguaugcaaccaggcaguugaccaagucagggguucgacuuguucgcggcauagugaaggaugucgaaccucacaagauaauucucgacaaugggacugaaguuccauaugguuuauuaguuuggucuacuggcguuggcccuucgucuccagugaaaucucuggaccuuccaaaaucuccagguggaagga
	((.((((((((........)))))).)).))(((((..((..(((((((((....((((((((((.(((((.(((.((((((((((((.(((((......))))).)).))))))))))...(((....))).))).(((((((....))))))).))))).))).))))))).)))))))))..))...))))).((((........)))).(((((((...........))))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig621--.258.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.301968	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacgauc-guuugcgccaguaugcaaccaggc-aguugacca
            +++++--|++--+++++++++----+++++++|+++-+++++
            +++++---++--+++++++++-|||+++++++-+++-+++++
    REV:    cugcuucccgguugcggucauc---ugguuugauuauuuggu
	
	gauagaggcaaaugagauauugucuucuuucgacgaucguuugcgccaguaugcaaccaggcaguugaccaagucagggguucgacuuguucgcggcauagugaaggaugucgaaccucacaagauaauucucgacaaugggacugaaguuccauaugguuuauuaguuuggucuacuggcguuggcccuucgucuccagugaaaucucuggaccuuccaaaaucuccagguggaagga
	....(((((((........))))))).....(((((..((..(((((((((....((((((((((.(((((.(((.((((((((((((.(((((......))))).)).))))))))))...(((....))).))).(((((((....))))))).))))).))).))))))).)))))))))..))...))))).((((........)))).(((((((...........))))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig621--.261.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.301968	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacgauc-guuugcgccaguaugcaaccaggc-aguugacca
            +++++--|++--+++++++++----+++++++|+++-+++++
            +++++---++--+++++++++-|||+++++++-+++-+++++
    REV:    cugcuucccgguugcggucauc---ugguuugauuauuuggu
	
	agaggcaaaugagauauugucuucuuucgacgaucguuugcgccaguaugcaaccaggcaguugaccaagucagggguucgacuuguucgcggcauagugaaggaugucgaaccucacaagauaauucucgacaaugggacugaaguuccauaugguuuauuaguuuggucuacuggcguuggcccuucgucuccagugaaaucucuggaccuuccaaaaucuccagguggaagga
	.(((((((........))))))).....(((((..((..(((((((((....((((((((((.(((((.(((.((((((((((((.(((((......))))).)).))))))))))...(((....))).))).(((((((....))))))).))))).))).))))))).)))))))))..))...))))).((((........)))).(((((((...........))))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig621--.270.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.301968	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacgauc-guuugcgccaguaugcaaccaggc-aguugacca
            +++++--|++--+++++++++----+++++++|+++-+++++
            +++++---++--+++++++++-|||+++++++-+++-+++++
    REV:    cugcuucccgguugcggucauc---ugguuugauuauuuggu
	
	ugagauauugucuucuuucgacgaucguuugcgccaguaugcaaccaggcaguugaccaagucagggguucgacuuguucgcggcauagugaaggaugucgaaccucacaagauaauucucgacaaugggacugaaguuccauaugguuuauuaguuuggucuacuggcguuggcccuucgucuccagugaaaucucuggaccuuccaaaaucuccagguggaagga
	.((((........))))..(((((..((..(((((((((....((((((((((.(((((.(((.((((((((((((.(((((......))))).)).))))))))))...(((....))).))).(((((((....))))))).))))).))).))))))).)))))))))..))...))))).((((........)))).(((((((...........))))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig621--.295.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	-1.94405	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuugcgccaguaugcaaccaggc-aguugacca
            ++--+++++++++----+++++++|+++-+++++
            ++--+++++++++-|||+++++++-+++-+++++
    REV:    cgguugcggucauc---ugguuugauuauuuggu
	
	cguuugcgccaguaugcaaccaggcaguugaccaagucagggguucgacuuguucgcggcauagugaaggaugucgaaccucacaagauaauucucgacaaugggacugaaguuccauaugguuuauuaguuuggucuacuggcguuggcccuucgucuccagugaaaucucuggaccuuccaaaaucuccagguggaagga
	.((..(((((((((....((((((((((.(((((.(((.((((((((((((.(((((......))))).)).))))))))))...(((....))).))).(((((((....))))))).))))).))).))))))).)))))))))..))........(((((........)))))(((((((...........))))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig644--.885.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	2.010125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggcuucuguucugguggcugugcgg-ccauugccgacucugg
            ++++++++++--++++-+++++--++|+++--++++++---++
            ++++++++++--++++-+++++-|++-+++||++++++--|++
    REV:    auugaagacauuauuaacgacaa-ccaggu--cgguuguu-uc
	
	ugguugcuggaagauccacuggcuucuguucugguggcugugcggccauugccgacucuggaaccucuuuguuggcuggaccaacagcaauuauuacagaaguuaaucaugcaauu
	.((((((.((.....))..((((((((((..((((.(((((..(((((..((((((...((.....))..))))))))).)).))))).))))..)))))))))).....))))))

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig644--.896.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	1.110012	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauccacuggcuucuguucugguggcugugcgg-ccauugccgacucugg
            +++----++++++++++--++++-+++++--++|+++--++++++---++
            +++||||++++++++++--++++-+++++-|++-+++||++++++--|++
    REV:    cua----auugaagacauuauuaacgacaa-ccaggu--cgguuguu-uc
	
	agauccacuggcuucuguucugguggcugugcggccauugccgacucuggaaccucuuuguuggcuggaccaacagcaauuauuacagaaguuaauca
	.(((....((((((((((..((((.(((((..(((((..((((((...((.....))..))))))))).)).))))).))))..))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig644--.903.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.97	MeanVal:	2.010125	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggcuucuguucugguggcugugcgg-ccauugccgacucugg
            ++++++++++--++++-+++++--++|+++--++++++---++
            ++++++++++--++++-+++++-|++-+++||++++++--|++
    REV:    auugaagacauuauuaacgacaa-ccaggu--cgguuguu-uc
	
	cuggcuucuguucugguggcugugcggccauugccgacucuggaaccucuuuguuggcuggaccaacagcaauuauuacagaaguuaa
	.((((((((((..((((.(((((..(((((..((((((...((.....))..))))))))).)).))))).))))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig696--.368.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.33	MeanVal:	1.76287466666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggugaucagguucguuucuuggcaagauc
            ++-++++++++---+++++++++++---++
            ++-++++++++---+++++++++++-||++
    REV:    acgacugguucuaccaaagggccgug--ag
	
	aggcucuuggugaaguucaagucacccagaaguuuuuugagaacuucacuggugaucagguucguuucuuggcaagaucauuuggagugccgggaaaccaucuuggucagcaaaguaauggcuuccgauggcc
	.((((.((((........((((((....(((((((.....)))))))..((.((((((((...(((((((((((...((.....)).)))))))))))...)))))))).))......)))))))))).))))

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig696--.376.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.33	MeanVal:	1.76287466666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggugaucagguucguuucuuggcaagauc
            ++-++++++++---+++++++++++---++
            ++-++++++++---+++++++++++-||++
    REV:    acgacugguucuaccaaagggccgug--ag
	
	ggugaaguucaagucacccagaaguuuuuugagaacuucacuggugaucagguucguuucuuggcaagaucauuuggagugccgggaaaccaucuuggucagcaaaguaauggcuuccgauggcc
	(((((........)))))..(((((((.....)))))))..((.((((((((...(((((((((((...((.....)).)))))))))))...)))))))).)).......((((......))))

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig696--.385.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.33	MeanVal:	1.76287466666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggugaucagguucguuucuuggcaagauc
            ++-++++++++---+++++++++++---++
            ++-++++++++---+++++++++++-||++
    REV:    acgacugguucuaccaaagggccgug--ag
	
	caagucacccagaaguuuuuugagaacuucacuggugaucagguucguuucuuggcaagaucauuuggagugccgggaaaccaucuuggucagcaaaguaauggcuuc
	.((((((....(((((((.....)))))))..((.((((((((...(((((((((((...((.....)).)))))))))))...)))))))).))......)))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig696--.395.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.33	MeanVal:	1.76287466666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggugaucagguucguuucuuggcaagauc
            ++-++++++++---+++++++++++---++
            ++-++++++++---+++++++++++-||++
    REV:    acgacugguucuaccaaagggccgug--ag
	
	agaaguuuuuugagaacuucacuggugaucagguucguuucuuggcaagaucauuuggagugccgggaaaccaucuuggucagcaaaguaauggcuuccgauggcc
	.(((((((.....)))))))..((.((((((((...(((((((((((...((.....)).)))))))))))...)))))))).)).......((((......))))

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig696--.409.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	0.905759166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuucacuggugaucagguucguuucuuggcaagauc
            ++++---++-++++++++---+++++++++++---++
            ++++|||++-++++++++---+++++++++++-||++
    REV:    ugaa---acgacugguucuaccaaagggccgug--ag
	
	aacuucacuggugaucagguucguuucuuggcaagaucauuuggagugccgggaaaccaucuuggucagcaaaguaauggcuuccgauggcc
	.((((...((.((((((((...(((((((((((...((.....)).)))))))))))...)))))))).))))))...((((......))))

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig696--.416.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.33	MeanVal:	1.76287466666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggugaucagguucguuucuuggcaagauc
            ++-++++++++---+++++++++++---++
            ++-++++++++---+++++++++++-||++
    REV:    acgacugguucuaccaaagggccgug--ag
	
	cuggugaucagguucguuucuuggcaagaucauuuggagugccgggaaaccaucuuggucagcaaaguaauggcuuccgauggcc
	.((.((((((((...(((((((((((...((.....)).)))))))))))...)))))))).)).......((((......))))

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig807--.570.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	0.0337974999999996	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccugaa--gacuuccuuucucag-gucgccuucuugcucgga
            ++++++++-||++--++++--+++++|++++---++++++-++++
            ++++++++---++-|++++--+++++-++++-||++++++|++++
    REV:    aggggacugaccuu-gggagggagucuuagcc--agaacg-gcuu
	
	auccaucaccgauuacggauccccugaagacuuccuuucucaggucgccuucuugcucggaaagcaggccuacuucggcaagaccgauucugagggaggguuccagucaggggagguggcgacggccaacauccuggagacaucggcaccggugguggga
	.(((((((((.........((((((((.((..((((..(((((((((...((((((.((((............)))))))))).)))).)))))..)))).))...))))))))((((.(((...(((......))).....))).))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE1AD-Contig807--.570.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.81	MeanVal:	0.590896833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccccugaagacu-uccuuucucag-gucgccuucuugcucgga
            ++++++++-----|++++--+++++|++++---++++++-++++
            ++++++++------++++--+++++-++++-||++++++|++++
    REV:    aggggacugaccuugggagggagucuuagcc--agaacg-gcuu
	
	auccaucaccgauuacggauccccugaagacuuccuuucucaggucgccuucuugcucggaaagcaggccuacuucggcaagaccgauucugagggaggguuccagucaggggagguggcgacggccaacauccuggagacaucggcaccggugguggga
	.(((((((((.........((((((((.....((((..(((((((((...((((((.((((............)))))))))).)))).)))))..))))......))))))))((((.(((...(((......))).....))).))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE3AD-T3-004-B22-28SEPT2009-095--.526.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.33	MeanVal:	0.0203253333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuucugg--cuagacgu-ccauagcuucuauuacuuuuuggcaa-ugcagauggucgccggguug
            +++++--||++---+++|+++---++-++++++++-----++++|++++++++++++++-+++++
            +++++----++---+++-+++---++|++++++++|||||++++-++++++++++++++-+++++
    REV:    agagaagaagaagggcgugguuaagg-gguggugg-----cguuggugucuaccggugggccaac
	
	ugcucgggacggguguuuucaccgcccuuuucggggcggguuucuggcuagacguccauagcuucuauuacuuuuuggcaaugcagauggucgccggguuguuccagucaaccggguggccaucugugguugcggugguggggaauuggugcgggaagaagaagagagggcugaucauggggguuuggaaugcucauacaucggucgggaacauuuucggguc
	.((((((((...((((((((.(((((((....))))))).(((((..((...((((((...((.((((((((.....((((((((((((((((((.(((((.......))))).)))))))))))))).))))))))))))))...))).)))...))....))))).(((((((.(((((.((.....)).)))))..))))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE3AD-T3-014-D16-30SEP2009-062--.562.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.15	MeanVal:	3.71372066666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuuuuccggccuggcauuuaagaucaugaacgauccauuugucgg-uucccu---uacauuc
            +++--++------++++++++---+++++--++++++-++++-++|++++++|||+++++++
            +++--++------++++++++--|+++++||++++++-++++-++-++++++---+++++++
    REV:    gaaggggaacaaacguaaguugu-guauu--cuaggucgacgcucaaagggacuuaugugag
	
	ccuuuuccggccuggcauuuaagaucaugaacgauccauuugucgguucccuuacauucguaagaguguauucagggaaacucgcagcuggaucuuauguguugaaugcaaacaaggggaagaaagagagaauuggcaggcuucucgaaaugcaugccaacaguagagaggauguua
	.(((..((......((((((((...(((((..((((((.((((.(((((((((((((((....)))))))...)))))).)).)))).)))))))))))..))))))))......))..)))...........(((((..((((((....((........))...)))))).)))))

##################################################

##################################################
>LUSLE3AD-T3-038-A09-30SEP2009-047--.553.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	3.27516933333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucugguugagc-uugauauuaggcuacagaucuuaauccuug-uguuugcucu
            ++++++++++-|+++++++++++-+++++---++++++++--|++++++-+++
            ++++++++++--+++++++++++|+++++---++++++++---++++++|+++
    REV:    agaccaauuuaagguugugguuu-auguucguaguuaggacgugcagac-aga
	
	aucugguugagcuugauauuaggcuacagaucuuaauccuuguguuugcucugugauaccgauuguaagagauuaaaaaucauugauagacuuacagauuagauccaaauuagaugguaacaaccauauaagacagacgugcaggauugaugcuuguauuugguguuggaauuuaaccagaa
	.((((((((((.(((((((((((.(((((...((((((((..((((((.(((..(((.....(((((((..(((((......)))))...))))))).....)))........(((((....)))))...)))))))))...))))))))...))))))))))))))))..)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.636.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	0.278223333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaguagugauugauuaauu---uugcaggcauugucaagggaaccaugacuacca
            ++++----+++--+++++++|||+++++----++++----++++++++++---+++
            ++++----+++--+++++++---+++++----++++||||++++++++++--|+++
    REV:    aguuuacucugguugguuagcuuaauguauugaaca----cuuugguacuca-ggu
	
	aucaguagugauugauuaauuuugcaggcauugucaagggaaccaugacuaccacucacuccuacaccggagaucagguauuaagucgaucguuauaguaacuuacuuaacuuugugcccaaguuacuuauaacuuguuacuuaauauuuugucauggacucaugguuucacaaguuauguaauucgauugguuggucucauuugaa
	.((((....(((..((((((((((((....((((....((((((((((...(((....((((......))))...(((((((((((.(((.(((((((((((((((........)))....))))))).)))))..)))))))))))))).....)))..))))))))))))))....)))))...)))))))..)))....)))).

##################################################

##################################################
>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.636.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	0.278223333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucaguagugauugauuaauu---uugcaggcauugucaagggaaccaugacuacca
            ++++----+++--+++++++|||+++++----++++----++++++++++---+++
            ++++----+++--+++++++---+++++----++++||||++++++++++--|+++
    REV:    aguuuacucugguugguuagcuuaauguauugaaca----cuuugguacuca-ggu
	
	aucaguagugauugauuaauuuugcaggcauugucaagggaaccaugacuaccacucacuccuacaccggagaucagguauuaagucgaucguuauaguaacuuacuuaacuuugugcccaaguuacuuauaacuuguuacuuaauauuuugucauggacucaugguuucacaaguuauguaauucgauugguuggucucauuugaa
	.((((....(((..((((((((((((....((((....((((((((((...(((....((((......))))...(((((((((((.....(((((((((((((((........)))....))))))).))))).....))))))))))).....)))..))))))))))))))....)))))...)))))))..)))....)))).

##################################################

##################################################
>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.642.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	0.231269166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauugauuaauu---uugcaggcauugucaagggaaccaugacuacca
            +++--+++++++|||+++++----++++----++++++++++---+++
            +++--+++++++---+++++----++++||||++++++++++--|+++
    REV:    cugguugguuagcuuaauguauugaaca----cuuugguacuca-ggu
	
	agugauugauuaauuuugcaggcauugucaagggaaccaugacuaccacucacuccuacaccggagaucagguauuaagucgaucguuauaguaacuuacuuaacuuugugcccaaguuacuuauaacuuguuacuuaauauuuugucauggacucaugguuucacaaguuauguaauucgauugguuggucuca
	...(((..((((((((((((....((((....((((((((((...(((....((((......))))...(((((((((((.(((.(((((((((((((((........)))....))))))).)))))..)))))))))))))).....)))..))))))))))))))....)))))...)))))))..)))...

##################################################

##################################################
>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.642.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	0.231269166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauugauuaauu---uugcaggcauugucaagggaaccaugacuacca
            +++--+++++++|||+++++----++++----++++++++++---+++
            +++--+++++++---+++++----++++||||++++++++++--|+++
    REV:    cugguugguuagcuuaauguauugaaca----cuuugguacuca-ggu
	
	agugauugauuaauuuugcaggcauugucaagggaaccaugacuaccacucacuccuacaccggagaucagguauuaagucgaucguuauaguaacuuacuuaacuuugugcccaaguuacuuauaacuuguuacuuaauauuuugucauggacucaugguuucacaaguuauguaauucgauugguuggucuca
	...(((..((((((((((((....((((....((((((((((...(((....((((......))))...(((((((((((.....(((((((((((((((........)))....))))))).))))).....))))))))))).....)))..))))))))))))))....)))))...)))))))..)))...

##################################################

##################################################
>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.645.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	0.231269166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauugauuaauu---uugcaggcauugucaagggaaccaugacuacca
            +++--+++++++|||+++++----++++----++++++++++---+++
            +++--+++++++---+++++----++++||||++++++++++--|+++
    REV:    cugguugguuagcuuaauguauugaaca----cuuugguacuca-ggu
	
	gauugauuaauuuugcaggcauugucaagggaaccaugacuaccacucacuccuacaccggagaucagguauuaagucgaucguuauaguaacuuacuuaacuuugugcccaaguuacuuauaacuuguuacuuaauauuuugucauggacucaugguuucacaaguuauguaauucgauugguuggucu
	(((..((((((((((((....((((....((((((((((...(((....((((......))))...(((((((((((.(((.(((((((((((((((........)))....))))))).)))))..)))))))))))))).....)))..))))))))))))))....)))))...)))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSLE3AD-T3-039-O17-30SEP2009-065--.645.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	0.231269166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauugauuaauu---uugcaggcauugucaagggaaccaugacuacca
            +++--+++++++|||+++++----++++----++++++++++---+++
            +++--+++++++---+++++----++++||||++++++++++--|+++
    REV:    cugguugguuagcuuaauguauugaaca----cuuugguacuca-ggu
	
	gauugauuaauuuugcaggcauugucaagggaaccaugacuaccacucacuccuacaccggagaucagguauuaagucgaucguuauaguaacuuacuuaacuuugugcccaaguuacuuauaacuuguuacuuaauauuuugucauggacucaugguuucacaaguuauguaauucgauugguuggucu
	(((..((((((((((((....((((....((((((((((...(((....((((......))))...(((((((((((.....(((((((((((((((........)))....))))))).))))).....))))))))))).....)))..))))))))))))))....)))))...)))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSLE4AD-T3-010-P11-30SEP2009-034--.601.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.19096	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaaccauc-uaaccgauuaga----ucaug--aacca--------cucauggaaaugguacggua
            +++++--++|+++++++++++-||||++++-||+++++||||||||+++++++-----++++++++
            +++++||++-+++++++++++-----++++---+++++--------+++++++--|||++++++++
    REV:    gcuug--agaauugguuaauuaauugggugaaauugguuuuuaaaaggguauuaa---uaugccgu
	
	ucgaaccaucuaaccgauuagaucaugaaccacucauggaaaugguacgguaugccuugccguauaauuaugggaaaauuuuugguuaaaguggguuaauuaauugguuaagaguucg
	.(((((..(((((((((((((.((((.((((((((((((.....((((((((.....))))))))..)))))))........)))))...)))).....))))))))))).)))))))

##################################################

##################################################
>LUSLE4AD-T3-010-P11-30SEP2009-034--.608.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	-1.25655133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uc-uaaccgauuaga----ucaug--aacca--------cucauggaaaugguacggua
            ++|+++++++++++-||||++++-||+++++||||||||+++++++-----++++++++
            ++-+++++++++++-----++++---+++++--------+++++++--|||++++++++
    REV:    agaauugguuaauuaauugggugaaauugguuuuuaaaaggguauuaa---uaugccgu
	
	aucuaaccgauuagaucaugaaccacucauggaaaugguacgguaugccuugccguauaauuaugggaaaauuuuugguuaaaguggguuaauuaauugguuaagag
	.(((((((((((((.((((.((((((((((((.....((((((((.....))))))))..)))))))........)))))...)))).....))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSLE4AD-T3-011-J05-30SEP2009-023--.692.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	-1.587792	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggugucg--gggu--------gccuguauccugcccucg----guuccggc
            ++++-+++||+++-||||||||+++++---++++++++++||||++-+++++
            ++++|+++--+++---------+++++-||++++++++++----++-+++++
    REV:    ucca-agcuucccugaaagagucggacu--ggacgggggcuuaacguggccg
	
	auccuggaagaagcuuccauucaggaagaacaagcggucuuuucauuagcaaggugucggggugccuguauccugcccucgguuccggccauggcugccggugcaauucgggggcaggucaggcugagaaagucccuucgaaccugaacaggauaaugccugcguagggagcgugcauuucuuguuuguuugcuugcacaggga
	.(((((.......(((((.....)))))..(((((((..............((((.((((((.(((((...((((((((((((.(((((.......))))).))....)))))))))).))))).........)))..)))))))((((((((.(((((.(((.......))).)))))))))))))..)))))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE4AD-T3-011-J05-30SEP2009-023--.746.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	1.6547955	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaagucccuu------cgaaccugaacaggauaaugccugc
            ++++---+++++-||||||+++++--++++++++-+++++-+++
            ++++-||+++++-------+++++||++++++++|+++++-+++
    REV:    cucua--agggacacguucguuug--uuuguucu-uuacgugcg
	
	ugucggggugccuguauccugcccucgguuccggccauggcugccggugcaauucgggggcaggucaggcugagaaagucccuucgaaccugaacaggauaaugccugcguagggagcgugcauuucuuguuuguuugcuugcacagggaaucucagau
	.(((.....(((((...(((((((((((..(((((.......)))))......))))))))))).))))).((((...(((((.(((((..((((((((.(((((.(((.......))).)))))))))))))))))).......))))).)))).)))

##################################################

##################################################
>LUSLE4AD-T3-011-J05-30SEP2009-023--.746.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	-3.40619811111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccuguauccugcccucg----guuccggc
            +++++---++++++++++||||++-+++++
            +++++-||++++++++++----++-+++++
    REV:    cggacu--ggacgggggcuuaacguggccg
	

>LUSLE4AD-T3-011-J05-30SEP2009-023--.746.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	1.6547955	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaagucccuu------cgaaccugaacaggauaaugccugc
            ++++---+++++-||||||+++++--++++++++-+++++-+++
            ++++-||+++++-------+++++||++++++++|+++++-+++
    REV:    cucua--agggacacguucguuug--uuuguucu-uuacgugcg
	
	ugucggggugccuguauccugcccucgguuccggccauggcugccggugcaauucgggggcaggucaggcugagaaagucccuucgaaccugaacaggauaaugccugcguagggagcgugcauuucuuguuuguuugcuugcacagggaaucucagau
	.(((.....(((((...((((((((((((.(((((.......))))).))....)))))))))).))))).((((...(((((.(((((..((((((((.(((((.(((.......))).)))))))))))))))))).......))))).)))).)))

##################################################

##################################################
>LUSLE4AD-T3-011-J05-30SEP2009-023--.755.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	1.6547955	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaagucccuu------cgaaccugaacaggauaaugccugc
            ++++---+++++-||||||+++++--++++++++-+++++-+++
            ++++-||+++++-------+++++||++++++++|+++++-+++
    REV:    cucua--agggacacguucguuug--uuuguucu-uuacgugcg
	
	gccuguauccugcccucgguuccggccauggcugccggugcaauucgggggcaggucaggcugagaaagucccuucgaaccugaacaggauaaugccugcguagggagcgugcauuucuuguuuguuugcuugcacagggaaucuca
	(((((...(((((((((((..(((((.......)))))......))))))))))).))))).((((...(((((.(((((..((((((((.(((((.(((.......))).)))))))))))))))))).......))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSLE4AD-T3-011-J05-30SEP2009-023--.755.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	-3.40619811111111	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccuguauccugcccucg----guuccggc
            +++++---++++++++++||||++-+++++
            +++++-||++++++++++----++-+++++
    REV:    cggacu--ggacgggggcuuaacguggccg
	

>LUSLE4AD-T3-011-J05-30SEP2009-023--.755.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	1.6547955	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagaaagucccuu------cgaaccugaacaggauaaugccugc
            ++++---+++++-||||||+++++--++++++++-+++++-+++
            ++++-||+++++-------+++++||++++++++|+++++-+++
    REV:    cucua--agggacacguucguuug--uuuguucu-uuacgugcg
	
	gccuguauccugcccucgguuccggccauggcugccggugcaauucgggggcaggucaggcugagaaagucccuucgaaccugaacaggauaaugccugcguagggagcgugcauuucuuguuuguuugcuugcacagggaaucuca
	(((((...((((((((((((.(((((.......))))).))....)))))))))).))))).((((...(((((.(((((..((((((((.(((((.(((.......))).)))))))))))))))))).......))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSLE4AD-T3-011-J05-30SEP2009-023--.762.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	1.8568225	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugagaaagucccuu------cgaaccugaacaggauaaugccugc
            ++++++---+++++-||||||+++++--++++++++-+++++-+++
            ++++++-||+++++-------+++++||++++++++|+++++-+++
    REV:    gacucua--agggacacguucguuug--uuuguucu-uuacgugcg
	
	uccugcccucgguuccggccauggcugccggugcaauucgggggcaggucaggcugagaaagucccuucgaaccugaacaggauaaugccugcguagggagcgugcauuucuuguuuguuugcuugcacagggaaucucaga
	.(((((((((((..(((((.......)))))......))))))))))).....((((((...(((((.(((((..((((((((.(((((.(((.......))).)))))))))))))))))).......))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE4AD-T3-011-J05-30SEP2009-023--.762.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	1.8568225	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugagaaagucccuu------cgaaccugaacaggauaaugccugc
            ++++++---+++++-||||||+++++--++++++++-+++++-+++
            ++++++-||+++++-------+++++||++++++++|+++++-+++
    REV:    gacucua--agggacacguucguuug--uuuguucu-uuacgugcg
	
	uccugcccucgguuccggccauggcugccggugcaauucgggggcaggucaggcugagaaagucccuucgaaccugaacaggauaaugccugcguagggagcgugcauuucuuguuuguuugcuugcacagggaaucucaga
	.((((((((((((.(((((.......))))).))....)))))))))).....((((((...(((((.(((((..((((((((.(((((.(((.......))).)))))))))))))))))).......))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE4AD-T3-011-J05-30SEP2009-023--.814.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	1.8568225	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugagaaagucccuu------cgaaccugaacaggauaaugccugc
            ++++++---+++++-||||||+++++--++++++++-+++++-+++
            ++++++-||+++++-------+++++||++++++++|+++++-+++
    REV:    gacucua--agggacacguucguuug--uuuguucu-uuacgugcg
	
	gcugagaaagucccuucgaaccugaacaggauaaugccugcguagggagcgugcauuucuuguuuguuugcuugcacagggaaucucaga
	.((((((...(((((.(((((..((((((((.(((((.(((.......))).)))))))))))))))))).......))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE4AD-T3-015-O11-30SEP2009-034--.191.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	1.14469733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaguugcugcaauugggaagguuu---gggag------agacgacgaugguugaua
            +++++++----++++--++-++++++|||+++++||||||+++++++++++---++++
            +++++++--||++++||++|++++++---+++++------+++++++++++--|++++
    REV:    gguucagaa--guua--uc-uccagaagucccucguuuguuuuguuguugcau-cuau
	
	uugaaggauagaacuuuuugguucgcuuaugaauugcgucuugcagaucagcuaccguagccgaaggagagaggucgaggccuccuuugacgaccucuuugccacugcgagaaacaacagugaccuucauaauacccaaguugcugcaauugggaagguuugggagagacgacgaugguugauaguuugagagauuaucucucagaacagugauggcuuuuauaauugacguuuuguaguguaucuacguuguuguuuuguuugcucccugaagaccucuauugaagacuugga
	.((((((...(((((....))))).........(((..((((((((.((.((((...)))).)).(((((((((((((((...)))....)))))))))).)).))))))))..)))......))))))......(((((((....((((..((.((((((((((((((((((((((...((((.((((((((.....)))))))).............((((((........))))))..))))..)))))))))))......)))))...))))))))))))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE4AD-T3-015-O11-30SEP2009-034--.191.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	1.14469733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaguugcugcaauugggaagguuu---gggag------agacgacgaugguugaua
            +++++++----++++--++-++++++|||+++++||||||+++++++++++---++++
            +++++++--||++++||++|++++++---+++++------+++++++++++--|++++
    REV:    gguucagaa--guua--uc-uccagaagucccucguuuguuuuguuguugcau-cuau
	
	uugaaggauagaacuuuuugguucgcuuaugaauugcgucuugcagaucagcuaccguagccgaaggagagaggucgaggccuccuuugacgaccucuuugccacugcgagaaacaacagugaccuucauaauacccaaguugcugcaauugggaagguuugggagagacgacgaugguugauaguuugagagauuaucucucagaacagugauggcuuuuauaauugacguuuuguaguguaucuacguuguuguuuuguuugcucccugaagaccucuauugaagacuugga
	.((((((...(((((....))))).........(((..((((((((.((.((((...)))).)).(((((((((((((((...)))....)))))))))).)).))))))))..)))......))))))......(((((((....((((..((.((((((((((((((((((((((...((((.((((((((.....)))))))).((....))....((((((........))))))..))))..)))))))))))......)))))...))))))))))))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE4AD-T3-015-O11-30SEP2009-034--.191.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.88	MeanVal:	1.14469733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaguugcugcaauugggaagguuu---gggag------agacgacgaugguugaua
            +++++++----++++--++-++++++|||+++++||||||+++++++++++---++++
            +++++++--||++++||++|++++++---+++++------+++++++++++--|++++
    REV:    gguucagaa--guua--uc-uccagaagucccucguuuguuuuguuguugcau-cuau
	
	uugaaggauagaacuuuuugguucgcuuaugaauugcgucuugcagaucagcuaccguagccgaaggagagaggucgaggccuccuuugacgaccucuuugccacugcgagaaacaacagugaccuucauaauacccaaguugcugcaauugggaagguuugggagagacgacgaugguugauaguuugagagauuaucucucagaacagugauggcuuuuauaauugacguuuuguaguguaucuacguuguuguuuuguuugcucccugaagaccucuauugaagacuugga
	.((((((...(((((....)))))..((((...(((..((((((((.((.((((...)))).)).(((((((((((((((...)))....)))))))))).)).))))))))..)))..))))))))))......(((((((....((((..((.((((((((((((((((((((((...((((.((((((((.....)))))))).............((((((........))))))..))))..)))))))))))......)))))...))))))))))))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE4AD-T3-020-F08-05OCT2009-028--.145.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	2.838384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauccuccgagaccaugacgucaccuucgcaaaccggaacccuagcgucgccgcaagagc
            ++++--+++---++--++++++++++++-+++-----++++++----+++++++++--++
            ++++-|+++-||++--++++++++++++-+++----|++++++-|||+++++++++--++
    REV:    uuagu-ggca--ggauuugcgguggagggguuguag-uugggaa---ggcgguguuggcg
	
	cuuagccaaagaaauccuccgagaccaugacgucaccuucgcaaaccggaacccuagcgucgccgcaagagcauucucguacggcgggagggacaucgccuucucgccguaugggcccgaguggcggaugcuuaggaaaguguuuuuccggaacaugcagagcaggaagguucuggaagcuucuuugucggaugaggaaggacgagguuaugaaaacgguuacggggcuguacggcggcgguuguggcggaaggguugauguuggggagguggcguuuaggacggugauugguaugauaucaaggauguucuggggugggacccuugaugaugacgugccgacggcugaa
	.((((((.....((((..(((...((..((((((((((((.(((.....((((((....(((((((((..((.....(((((((((((((((......))))))))))))))).((((..(((((.(((((((....)))))))((((((((((.(((...))).....))))))))))...(((((((...........)))))))...........))))).)))).........))..))))))))).))))))....))).))))))))))))..)).))).))))((((((.((((((((..(((((.....)))))))))))))....))))))...)))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE4AD-T3-020-F08-05OCT2009-028--.145.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	2.838384	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aauccuccgagaccaugacgucaccuucgcaaaccggaacccuagcgucgccgcaagagc
            ++++--+++---++--++++++++++++-+++-----++++++----+++++++++--++
            ++++-|+++-||++--++++++++++++-+++----|++++++-|||+++++++++--++
    REV:    uuagu-ggca--ggauuugcgguggagggguuguag-uugggaa---ggcgguguuggcg
	
	cuuagccaaagaaauccuccgagaccaugacgucaccuucgcaaaccggaacccuagcgucgccgcaagagcauucucguacggcgggagggacaucgccuucucgccguaugggcccgaguggcggaugcuuaggaaaguguuuuuccggaacaugcagagcaggaagguucuggaagcuucuuugucggaugaggaaggacgagguuaugaaaacgguuacggggcuguacggcggcgguuguggcggaaggguugauguuggggagguggcguuuaggacggugauugguaugauaucaaggauguucuggggugggacccuugaugaugacgugccgacggcugaa
	.((((((.....((((..(((...((..((((((((((((.(((.....((((((....(((((((((..((.....(((((((((((((((......))))))))))))))).((((..(((((.((..(((....)))..))((((((((((.(((...))).....))))))))))...(((((((...........)))))))...........))))).)))).........))..))))))))).))))))....))).))))))))))))..)).))).))))((((((.((((((((..(((((.....)))))))))))))....))))))...)))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE4AD-T3-024-N09-05OCT2009-035--.507.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	2.89474266666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugggaugacuga-----ugagg-agguuuguauauacuac-gagcauuucaaacc-cguuuugauuuc--ucaguuuggaa---auc-ggcuuugaaucgguuuccaguugg
            ++++-+++++++|||||+++++|++++++------+++++|++-++++----+++|++++-+++++--||++++---++++|||+++|+++++++++--+++++++++++++
            ++++-+++++++-----+++++-++++++------+++++-++-++++||||+++-++++-+++++----++++---++++---+++-+++++++++-|+++++++++++++
    REV:    acccaauugauucuuuagcuuuguccaagacacuuuggugacuaguag----uggaguaguauuaguucuggucugucuuuuaauaguuugaaacuuc-ucaaaggucaguu
	
	cugggaugacugaugaggagguuuguauauacuacgagcauuucaaacccguuuugauuucucaguuuggaaaucggcuuugaaucgguuuccaguugguuuuugguucuuuugacuggaaacucuucaaaguuugauaauuuucugucuggucuugauuaugaugaggugaugaucagugguuucacagaaccuguuucgauuucuuaguuaacccaa
	.((((.((((((((((((((((((......(((((((.((((....(((((((.(((((..((((...((((((((((((((((..(((((((((((((............))))))))))))).))))))))).)))...))))...))))....))))).)))).))))))).)).)))))......)))))).))))).....))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSLE4AD-T3-034-N09-19OCT2009-035--.416.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.80	MeanVal:	2.48999333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacggguaagguuaaguuauggguuuuguaguaacug
            +++-+++----+++---+++++++++-++++------++
            +++-+++-|||+++-||+++++++++-++++-----|++
    REV:    ccuggcca---cuac--caauacccguagcaaugcu-ac
	
	uuaaccgcucaaccgauuauaaccuuagcgaguuugagagguuauuaauuguguugaucggguauuuugagguuaugguuauaaccauuaaccguuaggaacggguaagguuaaguuauggguuuuguaguaacuguaccaucaucguaacgaugcccauaaccaucaccgguccgauauauaaacaauauuuauccgucaauacau
	.(((((.((((((((.(((......))))).))).))).))))).....((((((((.((((((..(((.(((((((((....))))).))))....(((.(((....(((...(((((((((.((((......((......)).....)))).))))))))).))).))).)))..........)))....)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE4AD-T3-034-N09-19OCT2009-035--.464.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.80	MeanVal:	2.48999333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaacggguaagguuaaguuauggguuuuguaguaacug
            +++-+++----+++---+++++++++-++++------++
            +++-+++-|||+++-||+++++++++-++++-----|++
    REV:    ccuggcca---cuac--caauacccguagcaaugcu-ac
	
	uuguguugaucggguauuuugagguuaugguuauaaccauuaaccguuaggaacggguaagguuaaguuauggguuuuguaguaacuguaccaucaucguaacgaugcccauaaccaucaccgguccgauauauaaacaauauuuauccgucaauacau
	.((((((((.((((((..(((.(((((((((....))))).))))....(((.(((....(((...(((((((((.((((......((......)).....)))).))))))))).))).))).)))..........)))....)))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE4AD-T3-049-H01-13NOV2009-009--.569.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	0.214766666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgucuuuaguca--gucauggugaaauuuacaug
            ++++-+++++++||+++++++++-------++++
            ++++|+++++++--+++++++++|||||||++++
    REV:    guag-gaucgguauuaguacuac-------guac
	
	uucgaauaauuaagaagaagaauaaggaaaaggugucgucuuuagucagucauggugaaauuuacauguaagacaugcaucaugauuauggcuaggauggucucuuggguucauuaauuuucauguuuuguuguauaacaauaaaagaugucggaguccuacgccgccguuguuucguucucaguuugucgau
	.((((..((((.((((((((.....((....(((((((((.((((((((((((((((.......((((.....)))))))))))))..))))))))))).......((..((.........(((.((((((((.....)))))))).)))...))..)).))))).))....)))).)))).))))..)))).

##################################################

##################################################
>LUSLE4AD-T3-049-H01-13NOV2009-009--.587.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	0.214766666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgucuuuaguca--gucauggugaaauuuacaug
            ++++-+++++++||+++++++++-------++++
            ++++|+++++++--+++++++++|||||||++++
    REV:    guag-gaucgguauuaguacuac-------guac
	
	agaauaaggaaaaggugucgucuuuagucagucauggugaaauuuacauguaagacaugcaucaugauuauggcuaggauggucucuuggguucauuaauuuucauguuuuguuguauaacaauaaaagaugucggaguccuacgccgccguuguuuc
	.((((((((....(((((((((.((((((((((((((((.......((((.....)))))))))))))..))))))))))).......((..((.........(((.((((((((.....)))))))).)))...))..)).))))).)).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSLE4AD-T3-049-H01-13NOV2009-009--.593.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	0.214766666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgucuuuaguca--gucauggugaaauuuacaug
            ++++-+++++++||+++++++++-------++++
            ++++|+++++++--+++++++++|||||||++++
    REV:    guag-gaucgguauuaguacuac-------guac
	
	aggaaaaggugucgucuuuagucagucauggugaaauuuacauguaagacaugcaucaugauuauggcuaggauggucucuuggguucauuaauuuucauguuuuguuguauaacaauaaaagaugucggaguccuacgccgccg
	.((....(((((((((.((((((((((((((((.......((((.....)))))))))))))..))))))))))).......((..((.........(((.((((((((.....)))))))).)))...))..)).))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSLE4AD-T3-049-H01-13NOV2009-009--.599.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	0.214766666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgucuuuaguca--gucauggugaaauuuacaug
            ++++-+++++++||+++++++++-------++++
            ++++|+++++++--+++++++++|||||||++++
    REV:    guag-gaucgguauuaguacuac-------guac
	
	aggugucgucuuuagucagucauggugaaauuuacauguaagacaugcaucaugauuauggcuaggauggucucuuggguucauuaauuuucauguuuuguuguauaacaauaaaagaugucggaguccuacgccg
	.(((((((((.((((((((((((((((.......((((.....)))))))))))))..))))))))))).......((..((.........(((.((((((((.....)))))))).)))...))..)).))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1AD-Contig207--.1171.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	1.04505566666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuugcccaaugcaauguacacc-ccacacugguc
            +++++++----++-+++++++++|++----+++++
            +++++++||||++-+++++++++-++---|+++++
    REV:    agggcgg----uggugcauguggugggac-accag
	
	auuuugcccaaugcaauguacaccccacacuggucaaugacagaccacagggugguguacgugguggcgggag
	.(((((((....((.(((((((((((....(((((.......)))))...)).))))))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1AD-T3-019-L24-28JULY2009-086--.342.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	0.0764279999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gg-agaaagagcuuguucguggucagaucugagggcagcuugaacuugaaccugagcucca
            ++|++-++-+++++----++++++++---+++---+++++++----------+++++++++
            ++-++-++-+++++--||++++++++-||+++--|+++++++||||||||||+++++++++
    REV:    ccaucguugucgaaac--caucaguua--acuag-gucggau----------acucgaggu
	
	ucccagagaggagaaagagcuuguucguggucagaucugagggcagcuugaacuugaaccugagcuccaaugcuggagcucauaggcuggaucaauugacuaccaaagcuguugcuaccaaggcggaugcuucugcaccagcuaaaacugggc
	.(((((...((((.((.(((((....((((((((...(((...(((((((..........(((((((((....))))))))))))))))..))).))))))))..))))).)).)).))..(((((.(((....))))).)))....))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-Contig1592--.644.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.70	MeanVal:	1.1589965	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caacc-ccgacgacugaaagaauucuugaagggg---gggaacgaacucccggccguug
            +++++|++++++++---+++++++---+++++++|||+++++----++++++-++-+++
            +++++-++++++++|||+++++++---+++++++---+++++---|++++++-++-+++
    REV:    guugguggcugcug---uuuuuggccucuucuccguucucuuccg-gggggcgggagac
	
	ccaaccccgacgacugaaagaauucuugaagggggggaacgaacucccggccguugcuccuccagagggcggggggccuucucuugccucuucuccgguuuuugucgucggugguugu
	.(((((((((((((...(((((((...((((((((((((....((((((.((.(((......))).)).))))))...)))))...)))))))...))))))))))))))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-Contig1699--.432.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0.252774666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcuggugcuuugu-----ggcggggc-aauc--guuguauau
            ++--++++++++++|||||++++++++|++++||+++++++++
            ++--++++++++++-----++++++++-++++--+++++++++
    REV:    ucucuuacgaaguaauuuguugccuugcuuaguguaacauaug
	
	augcuuugguugaagcuccaauugguuacccugcuguguuuguuaaagcugggucgccuguuggggagacguuucuuaauaaucucacaaguuuugggauuuuguaggaagcgagugucuuauauauauuagcuggugcuuuguggcggggcaaucguuguauauaguguauacaaugugauucguuccguuguuuaaugaagcauucucucuucuccauggcac
	.((((.(((..(((((((((((.(((.((((.(((...........))).)))).))).)))))))...(((((((((..(((((((.......)))))))...))))))))).................((..(((((((((((((((((((((((((((((((...)))))))))..)))).)))))))).....))))))))))..)))))).))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-Contig1699--.432.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0.252774666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcuggugcuuugu-----ggcggggc-aauc--guuguauau
            ++--++++++++++|||||++++++++|++++||+++++++++
            ++--++++++++++-----++++++++-++++--+++++++++
    REV:    ucucuuacgaaguaauuuguugccuugcuuaguguaacauaug
	
	augcuuugguugaagcuccaauugguuacccugcuguguuuguuaaagcugggucgccuguuggggagacguuucuuaauaaucucacaaguuuugggauuuuguaggaagcgagugucuuauauauauuagcuggugcuuuguggcggggcaaucguuguauauaguguauacaaugugauucguuccguuguuuaaugaagcauucucucuucuccauggcac
	.((((.(((..(((((((((((.(((.((((.(((.((.....)).))).)))).))).)))))))...(((((((((..(((((((.......)))))))...))))))))).................((..(((((((((((((((((((((((((((((((...)))))))))..)))).)))))))).....))))))))))..)))))).))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-Contig1699--.437.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0.252774666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcuggugcuuugu-----ggcggggc-aauc--guuguauau
            ++--++++++++++|||||++++++++|++++||+++++++++
            ++--++++++++++-----++++++++-++++--+++++++++
    REV:    ucucuuacgaaguaauuuguugccuugcuuaguguaacauaug
	
	uugguugaagcuccaauugguuacccugcuguguuuguuaaagcugggucgccuguuggggagacguuucuuaauaaucucacaaguuuugggauuuuguaggaagcgagugucuuauauauauuagcuggugcuuuguggcggggcaaucguuguauauaguguauacaaugugauucguuccguuguuuaaugaagcauucucucuucuccau
	.(((..(((((((((((.(((.((((.(((...........))).)))).))).)))))))...(((((((((..(((((((.......)))))))...))))))))).................((..(((((((((((((((((((((((((((((((...)))))))))..)))).)))))))).....))))))))))..)))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-Contig1699--.437.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0.252774666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcuggugcuuugu-----ggcggggc-aauc--guuguauau
            ++--++++++++++|||||++++++++|++++||+++++++++
            ++--++++++++++-----++++++++-++++--+++++++++
    REV:    ucucuuacgaaguaauuuguugccuugcuuaguguaacauaug
	
	uugguugaagcuccaauugguuacccugcuguguuuguuaaagcugggucgccuguuggggagacguuucuuaauaaucucacaaguuuugggauuuuguaggaagcgagugucuuauauauauuagcuggugcuuuguggcggggcaaucguuguauauaguguauacaaugugauucguuccguuguuuaaugaagcauucucucuucuccau
	.(((..(((((((((((.(((.((((.(((.((.....)).))).)))).))).)))))))...(((((((((..(((((((.......)))))))...))))))))).................((..(((((((((((((((((((((((((((((((...)))))))))..)))).)))))))).....))))))))))..)))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-Contig1699--.486.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0.252774666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcuggugcuuugu-----ggcggggc-aauc--guuguauau
            ++--++++++++++|||||++++++++|++++||+++++++++
            ++--++++++++++-----++++++++-++++--+++++++++
    REV:    ucucuuacgaaguaauuuguugccuugcuuaguguaacauaug
	
	cgccuguuggggagacguuucuuaauaaucucacaaguuuugggauuuuguaggaagcgagugucuuauauauauuagcuggugcuuuguggcggggcaaucguuguauauaguguauacaaugugauucguuccguuguuuaaugaagcauucucucuucuccauggca
	.(((...((((((..(((((((((..(((((((.......)))))))...))))))))).................((..(((((((((((((((((((((((((((((((...)))))))))..)))).)))))))).....))))))))))..))..)))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-Contig1699--.486.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.235595333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugcuuugu-----ggcggggc-aauc--guuguauau
            ++++++++++|||||++++++++|++++||+++++++++
            ++++++++++-----++++++++-++++--+++++++++
    REV:    uuacgaaguaauuuguugccuugcuuaguguaacauaug
	
	cgccuguuggggagacguuucuuaauaaucucacaaguuuugggauuuuguaggaagcgagugucuuauauauauuagcuggugcuuuguggcggggcaaucguuguauauaguguauacaaugugauucguuccguuguuuaaugaagcauucucucuucuccauggca
	.(((((..((((((((((((((((..(((((((.......)))))))...))))))))).....................(((((((((((((((((((((((((((((((...)))))))))..)))).)))))))).....)))))))))).)))))))..)).))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-Contig1699--.565.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.48	MeanVal:	0.235595333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugcuuugu-----ggcggggc-aauc--guuguauau
            ++++++++++|||||++++++++|++++||+++++++++
            ++++++++++-----++++++++-++++--+++++++++
    REV:    uuacgaaguaauuuguugccuugcuuaguguaacauaug
	
	uggugcuuuguggcggggcaaucguuguauauaguguauacaaugugauucguuccguuguuuaaugaagcauuc
	.(((((((((((((((((((((((((((((((...)))))))))..)))).)))))))).....)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-Contig414--.154.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	0.0642069999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccu-guagcucgaaccgcacccuguccug--cuucagcaucacgucaacguccugcaucugggc
            +++|++---++---++++----++++++-||+++++++----+++++++++++---++++++++
            +++-++--|++---++++-|||++++++---+++++++--||+++++++++++|||++++++++
    REV:    ggaucagu-aggugggcgc---acagggguaggagucgca--gcaguugcggg---uggaccug
	
	cccuguagcucgaaccgcacccuguccugcuucagcaucacgucaacguccugcaucugggcaggagucagcgguaugggcuucgacaccaccacguaguugaagucgaucgugcuguucuuccugacaucguaaggcccggccuggagguacgcgaugugcauaccuccgaagaugagcuucagguucauguccgagaacgacgagugggccuucauguugucguucucggaccugacgaugacggucaccugggugaccaggguccccgcguagucguacuggaacugguccaggugggcguugacgacgcugaggauggggacacgcggguggaugacuaggu
	.(((((...((...((((....((((((.(((((((....(((((((((((...((((((((.((((..((((((((((((((((((((......)).)))))))))...))))))))).))))...((((...((((...))))(((((((.((.....)).)))))))...)))).......(((((..(((((((((((((((((((....)))).)))))))))))))))..(((.(((.(((...(((((....)))))....)))))).)))......))))).)))))))))))))))))))..)))))))...)))))).))))...))..)).))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-Contig414--.154.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.13	MeanVal:	0.0642069999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccu-guagcucgaaccgcacccuguccug--cuucagcaucacgucaacguccugcaucugggc
            +++|++---++---++++----++++++-||+++++++----+++++++++++---++++++++
            +++-++--|++---++++-|||++++++---+++++++--||+++++++++++|||++++++++
    REV:    ggaucagu-aggugggcgc---acagggguaggagucgca--gcaguugcggg---uggaccug
	
	cccuguagcucgaaccgcacccuguccugcuucagcaucacgucaacguccugcaucugggcaggagucagcgguaugggcuucgacaccaccacguaguugaagucgaucgugcuguucuuccugacaucguaaggcccggccuggagguacgcgaugugcauaccuccgaagaugagcuucagguucauguccgagaacgacgagugggccuucauguugucguucucggaccugacgaugacggucaccugggugaccaggguccccgcguagucguacuggaacugguccaggugggcguugacgacgcugaggauggggacacgcggguggaugacuaggu
	.(((((...((...((((....((((((.(((((((....(((((((((((...((((((((.(((((.((((((((((((((((((((......)).)))))))))...)))))))))........((((...((((...))))(((((((.((.....)).)))))))...)))).))))).(((((..(((((((((((((((((((....)))).)))))))))))))))..(((.(((.(((...(((((....)))))....)))))).)))......))))).)))))))))))))))))))..)))))))...)))))).))))...))..)).))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-Contig414--.158.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	0.0889936666666663	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagcucgaaccgcaccc--uguccug--cuucagcaucacgucaacguccugcaucugggc
            +++-+++--++++-++-||++++++-||+++++++----+++++++++++---++++++++
            +++|+++-|++++|++---++++++---+++++++--||+++++++++++|||++++++++
    REV:    auc-agua-ggug-ggcgcacagggguaggagucgca--gcaguugcggg---uggaccug
	
	guagcucgaaccgcacccuguccugcuucagcaucacgucaacguccugcaucugggcaggagucagcgguaugggcuucgacaccaccacguaguugaagucgaucgugcuguucuuccugacaucguaaggcccggccuggagguacgcgaugugcauaccuccgaagaugagcuucagguucauguccgagaacgacgagugggccuucauguugucguucucggaccugacgaugacggucaccugggugaccaggguccccgcguagucguacuggaacugguccaggugggcguugacgacgcugaggauggggacacgcggguggaugacuag
	.(((.(((..((((.((.((((((.(((((((....(((((((((((...((((((((.((((..((((((((((((((((((((......)).)))))))))...))))))))).))))...((((...((((...))))(((((((.((.....)).)))))))...)))).......(((((..(((((((((((((((((((....)))).)))))))))))))))..(((.(((.(((...(((((....)))))....)))))).)))......))))).)))))))))))))))))))..)))))))...))))))...)))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-Contig414--.158.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.19	MeanVal:	0.0889936666666663	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uagcucgaaccgcaccc--uguccug--cuucagcaucacgucaacguccugcaucugggc
            +++-+++--++++-++-||++++++-||+++++++----+++++++++++---++++++++
            +++|+++-|++++|++---++++++---+++++++--||+++++++++++|||++++++++
    REV:    auc-agua-ggug-ggcgcacagggguaggagucgca--gcaguugcggg---uggaccug
	
	guagcucgaaccgcacccuguccugcuucagcaucacgucaacguccugcaucugggcaggagucagcgguaugggcuucgacaccaccacguaguugaagucgaucgugcuguucuuccugacaucguaaggcccggccuggagguacgcgaugugcauaccuccgaagaugagcuucagguucauguccgagaacgacgagugggccuucauguugucguucucggaccugacgaugacggucaccugggugaccaggguccccgcguagucguacuggaacugguccaggugggcguugacgacgcugaggauggggacacgcggguggaugacuag
	.(((.(((..((((.((.((((((.(((((((....(((((((((((...((((((((.(((((.((((((((((((((((((((......)).)))))))))...)))))))))........((((...((((...))))(((((((.((.....)).)))))))...)))).))))).(((((..(((((((((((((((((((....)))).)))))))))))))))..(((.(((.(((...(((((....)))))....)))))).)))......))))).)))))))))))))))))))..)))))))...))))))...)))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-029-G11-10FEB2007-083--.630.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-2.262016	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aggcugcgcc--gguggcugcuaggguuuuga
            +++++++++-||+++++++----+++-+++++
            +++++++++---+++++++-|||+++-+++++
    REV:    uucgacgcguccccaccgga---cucuaggcu
	
	gaggcugcgccgguggcugcuaggguuuugagaugggaacaaauuguucuucuccacaugguuaccgucugugauugugaucgucggaucucaggccaccccugcgcagcuug
	.(((((((((.(((((((....(((.(((((((..(((((.....)))))..))..((..(((((.....)))))..))....))))).))).)))))))...))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-046-H08-21FEB2007-050--.499.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	6.60489166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaugaugaucaggagcaggauuaaucucggc
            ++++++++++--+++++-++++++-------++
            ++++++++++--+++++|++++++---||||++
    REV:    cuuuacuacuucuccuc-uucuaacga----cg
	
	cggauugcaucgcggccagauggcggcgagccugguuccugcaguugaugaugauguuguuauuaucaacgggaugaugaucaggagcaggauuaaucucggcaguuggcagcaaucuucuccucuucaucauuucaccgcggcaauccaguuuccu
	.(((..((.((((.(((....))).))))))((((((.((((.((((((((((((...))))))))))))((((((((((..(((((.((((((.......((.....))...)))))))))))..))))))))))...)))).)).))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-046-H08-21FEB2007-050--.499.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	6.60489166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaugaugaucaggagcaggauuaaucucggc
            ++++++++++--+++++-++++++-------++
            ++++++++++--+++++|++++++---||||++
    REV:    cuuuacuacuucuccuc-uucuaacga----cg
	
	cggauugcaucgcggccagauggcggcgagccugguuccugcaguugaugaugauguuguuauuaucaacgggaugaugaucaggagcaggauuaaucucggcaguuggcagcaaucuucuccucuucaucauuucaccgcggcaauccaguuuccu
	.(((((((.((((.(((....))).))))...........((.((((((((((((...))))))))))))((((((((((..(((((.((((((.......((.....))...)))))))))))..))))))))))...)).)))))))........

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-046-H08-21FEB2007-050--.505.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	6.60489166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaugaugaucaggagcaggauuaaucucggc
            ++++++++++--+++++-++++++-------++
            ++++++++++--+++++|++++++---||||++
    REV:    cuuuacuacuucuccuc-uucuaacga----cg
	
	gcaucgcggccagauggcggcgagccugguuccugcaguugaugaugauguuguuauuaucaacgggaugaugaucaggagcaggauuaaucucggcaguuggcagcaaucuucuccucuucaucauuucaccgcggcaauccagu
	((.((((.(((....))).))))))((((((.((((.((((((((((((...))))))))))))((((((((((..(((((.((((((.......((.....))...)))))))))))..))))))))))...)))).)).)))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-046-H08-21FEB2007-050--.507.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	6.60489166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaugaugaucaggagcaggauuaaucucggc
            ++++++++++--+++++-++++++-------++
            ++++++++++--+++++|++++++---||||++
    REV:    cuuuacuacuucuccuc-uucuaacga----cg
	
	aucgcggccagauggcggcgagccugguuccugcaguugaugaugauguuguuauuaucaacgggaugaugaucaggagcaggauuaaucucggcaguuggcagcaaucuucuccucuucaucauuucaccgcggcaauccagu
	.((((.(((....))).))))..((((((.((((.((((((((((((...))))))))))))((((((((((..(((((.((((((.......((.....))...)))))))))))..))))))))))...)))).)).)))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-046-H08-21FEB2007-050--.525.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	6.60489166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaugaugaucaggagcaggauuaaucucggc
            ++++++++++--+++++-++++++-------++
            ++++++++++--+++++|++++++---||||++
    REV:    cuuuacuacuucuccuc-uucuaacga----cg
	
	cgagccugguuccugcaguugaugaugauguuguuauuaucaacgggaugaugaucaggagcaggauuaaucucggcaguuggcagcaaucuucuccucuucaucauuucaccgcggcaauccaguuucc
	.((..((((((.((((.((((((((((((...))))))))))))((((((((((..(((((.((((((.......((.....))...)))))))))))..))))))))))...)))).)).))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-046-H08-21FEB2007-050--.529.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	6.60489166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaugaugaucaggagcaggauuaaucucggc
            ++++++++++--+++++-++++++-------++
            ++++++++++--+++++|++++++---||||++
    REV:    cuuuacuacuucuccuc-uucuaacga----cg
	
	ccugguuccugcaguugaugaugauguuguuauuaucaacgggaugaugaucaggagcaggauuaaucucggcaguuggcagcaaucuucuccucuucaucauuucaccgcggcaauccagu
	.((((((.((((.((((((((((((...))))))))))))((((((((((..(((((.((((((.......((.....))...)))))))))))..))))))))))...)))).)).)))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-053-H12-21FEB2007-082--.297.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	1.05525	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaauccgaacag----ggacuugau---------ggcauuga-ugg----cauccucaucgaucaag-gauu
            +++++-++++++||||+++++++++|||||||||+++++++-|+++||||++-++++---+++++++|++++
            +++++-++++++----+++++++++---------+++++++--+++----++-++++-||+++++++-++++
    REV:    cuuagucuugucuaggccuggauugauuacacucccguagcggaccaaaagucggaga--cuaguucucuaa
	
	uagcugacuauuugcuuuugaauccgaacagggacuugauggcauugauggcauccucaucgaucaaggauucaucaaaucucuugaucagaggcugaaaaccaggcgaugcccucacauuaguuagguccggaucuguucugauucucuugaaauccucgaauccagauuucauagcauccucgagcgcagauaacccagcuu
	.(((((..(((((((....(((((.((((((((((((((((((((((.(((((.((((...(((((((((((.....)))).))))))).)))).))....)))..))))))).........)))))))))....)))))).)))))...(((((((..........)))))))..............)))))))...))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-057-G04-07MAR2007-020--.346.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.12	MeanVal:	3.47195733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcggc--uguggaugca---gaggggaacgguauu--gcaagga
            ++++-||++++++++++|||+++++++---+++++||+++-+++
            ++++---++++++++++---+++++++--|+++++--+++-+++
    REV:    cgcuucaacaccuauguaaccucuccuaa-cguaguucgucccu
	
	gcggcuguggaugcagaggggaacgguauugcaaggauugcugccgguugcugccagggcggcgaugguuguuggagcgguuucgaggcucuaguguccucucccugcuugaugcaauccucuccaauguauccacaacuucgcu
	((((.(((((((((((((((((...((((((((.((((((((((((((....)))..)))))))).((...(((((((.........)))))))...))..))).)))..)))))..)))))))...))))))))))...)))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-058-E04-07MAR2007-024--.345.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	0.744356666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uucgcc-acagcu-ccgccgcuccccuuuccaaa-uccuccuc-cgua--cgucacagccacucc
            ++++--|++-+++|++++++++++--+++++---|++++++++|+++-||++++++++++-++++
            ++++---++-+++-++++++++++-|+++++----++++++++-+++---++++++++++-++++
    REV:    aaguuaaugacgaugguggugagga-agaggaggaaggaggggagcgaaggcagugucggcgagg
	
	cgccugaaaaccaaugauaucaccagaaaaacaaaucucuccaccaaauucuccuucgccacagcuccgccgcuccccuuuccaaauccuccuccguacgucacagccacuccggaggagcggcugugacggaagcgaggggaggaaggaggagaaggaguggugguagcaguaauugaacggcc
	.(((....................(((........)))................((((..((.(((((((((((((..(((((...(((((((((((.((((((((((.((((...)))).))))))))))...))).))))))))....))))).)))))))))).))).))...)))).))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-058-E04-07MAR2007-024--.345.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	0.113868	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcu-ccgccgcuccccuuuccaaa-uccuccuc-cgua--cgucacagccacucc
            +++|++++++++++--+++++---|++++++++|+++-||++++++++++-++++
            +++-++++++++++-|+++++----++++++++-+++---++++++++++-++++
    REV:    cgaugguggugagga-agaggaggaaggaggggagcgaaggcagugucggcgagg
	
	cgccugaaaaccaaugauaucaccagaaaaacaaaucucuccaccaaauucuccuucgccacagcuccgccgcuccccuuuccaaauccuccuccguacgucacagccacuccggaggagcggcugugacggaagcgaggggaggaaggaggagaaggaguggugguagcaguaauugaacggcc
	.(((....................(((........))).........................(((((((((((((..(((((...(((((((((((.((((((((((.((((...)))).))))))))))...))).))))))))....))))).)))))))))).)))...........))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-058-E04-07MAR2007-024--.345.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	0.113868	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcu-ccgccgcuccccuuuccaaa-uccuccuc-cgua--cgucacagccacucc
            +++|++++++++++--+++++---|++++++++|+++-||++++++++++-++++
            +++-++++++++++-|+++++----++++++++-+++---++++++++++-++++
    REV:    cgaugguggugagga-agaggaggaaggaggggagcgaaggcagugucggcgagg
	
	cgccugaaaaccaaugauaucaccagaaaaacaaaucucuccaccaaauucuccuucgccacagcuccgccgcuccccuuuccaaauccuccuccguacgucacagccacuccggaggagcggcugugacggaagcgaggggaggaaggaggagaaggaguggugguagcaguaauugaacggcc
	.(((.(((....(((.........(((........))).........)))....)))......(((((((((((((..(((((...(((((((((((.((((((((((.((((...)))).))))))))))...))).))))))))....))))).)))))))))).)))...........))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-058-E04-07MAR2007-024--.392.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.79	MeanVal:	0.0948479999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccuccuc-cgua--cgucacagccacucc
            ++++++++|+++-||++++++++++-++++
            ++++++++-+++---++++++++++-++++
    REV:    aggaggggagcgaaggcagugucggcgagg
	
	auucuccuucgccacagcuccgccgcuccccuuuccaaauccuccuccguacgucacagccacuccggaggagcggcugugacggaagcgaggggaggaaggaggagaa
	.(((((((((.....(((......)))............(((((((((((.((((((((((.((((...)))).))))))))))...))).)))))))).)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-058-E04-07MAR2007-024--.396.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.78	MeanVal:	0.664044499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cc-uucgcc-acagcu-ccgccgcuccccuuuccaaa-uccuccuc-cgua--cgucacagccacucc
            ++|++++--|++-+++|++++++++++--+++++---|++++++++|+++-||++++++++++-++++
            ++-++++---++-+++-++++++++++-|+++++----++++++++-+++---++++++++++-++++
    REV:    ggcaaguuaaugacgaugguggugagga-agaggaggaaggaggggagcgaaggcagugucggcgagg
	
	uccuucgccacagcuccgccgcuccccuuuccaaauccuccuccguacgucacagccacuccggaggagcggcugugacggaagcgaggggaggaaggaggagaaggaguggugguagcaguaauugaacggc
	.((((((..((.(((((((((((((..(((((...(((((((((((.((((((((((.((((...)))).))))))))))...))).))))))))....))))).)))))))))).))).))...)))).)).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-058-E04-07MAR2007-024--.401.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	0.0541979999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucc-ccuuuccaaauccuccuc-cgua--cgucacagccacucc
            ++++|+++-------++++++++|+++-||++++++++++-++++
            ++++-+++|||||||++++++++-+++---++++++++++-++++
    REV:    gaggagga-------aggaggggagcgaaggcagugucggcgagg
	
	cgccacagcuccgccgcuccccuuuccaaauccuccuccguacgucacagccacuccggaggagcggcugugacggaagcgaggggaggaaggaggaga
	.((....)).......(((((((.......(((((((((((.((((((((((.((((...)))).))))))))))...))).))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-058-E04-07MAR2007-024--.407.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	0.113868	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcu-ccgccgcuccccuuuccaaa-uccuccuc-cgua--cgucacagccacucc
            +++|++++++++++--+++++---|++++++++|+++-||++++++++++-++++
            +++-++++++++++-|+++++----++++++++-+++---++++++++++-++++
    REV:    cgaugguggugagga-agaggaggaaggaggggagcgaaggcagugucggcgagg
	
	agcuccgccgcuccccuuuccaaauccuccuccguacgucacagccacuccggaggagcggcugugacggaagcgaggggaggaaggaggagaaggaguggugguagca
	.(((((((((((((..(((((...(((((((((((.((((((((((.((((...)))).))))))))))...))).))))))))....))))).)))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-058-E04-07MAR2007-024--.410.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.60	MeanVal:	0.108	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgccgcuccccuuuccaaa-uccuccuc-cgua--cgucacagccacucc
            ++++++++++--+++++---|++++++++|+++-||++++++++++-++++
            ++++++++++-|+++++----++++++++-+++---++++++++++-++++
    REV:    gguggugagga-agaggaggaaggaggggagcgaaggcagugucggcgagg
	
	uccgccgcuccccuuuccaaauccuccuccguacgucacagccacuccggaggagcggcugugacggaagcgaggggaggaaggaggagaaggaguggugguagcaguaauugaacggcc
	.((((((((((..(((((...(((((((((((.((((((((((.((((...)))).))))))))))...))).))))))))....))))).))))))))))..((.((......)).)).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-058-E04-07MAR2007-024--.416.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	0.0541979999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucc-ccuuuccaaauccuccuc-cgua--cgucacagccacucc
            ++++|+++-------++++++++|+++-||++++++++++-++++
            ++++-+++|||||||++++++++-+++---++++++++++-++++
    REV:    gaggagga-------aggaggggagcgaaggcagugucggcgagg
	
	gcuccccuuuccaaauccuccuccguacgucacagccacuccggaggagcggcugugacggaagcgaggggaggaaggaggaga
	.(((((((.......(((((((((((.((((((((((.((((...)))).))))))))))...))).))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-058-E04-07MAR2007-024--.419.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.04	MeanVal:	0.186768	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccuuuccaaa-uccuccuc-cgua--cgucacagccacucc
            ++-+++++---|++++++++|+++-||++++++++++-++++
            ++-+++++----++++++++-+++---++++++++++-++++
    REV:    ggaagaggaggaaggaggggagcgaaggcagugucggcgagg
	
	ccccuuuccaaauccuccuccguacgucacagccacuccggaggagcggcugugacggaagcgaggggaggaaggaggagaaggaguggugguagcaguaauugaacggcca
	.((.(((((...(((((((((((.((((((((((.((((...)))).))))))))))...))).))))))))....))))).))..((((.((..(((...))).)).))))

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-058-E04-07MAR2007-024--.422.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.64	MeanVal:	0.114318	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uuuccaaa-uccuccuc-cgua--cgucacagccacucc
            +++++---|++++++++|+++-||++++++++++-++++
            +++++----++++++++-+++---++++++++++-++++
    REV:    agaggaggaaggaggggagcgaaggcagugucggcgagg
	
	cuuuccaaauccuccuccguacgucacagccacuccggaggagcggcugugacggaagcgaggggaggaaggaggagaa
	.(((((...(((((((((((.((((((((((.((((...)))).))))))))))...))).))))))))....))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-058-E04-07MAR2007-024--.430.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.79	MeanVal:	0.0948479999999998	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uccuccuc-cgua--cgucacagccacucc
            ++++++++|+++-||++++++++++-++++
            ++++++++-+++---++++++++++-++++
    REV:    aggaggggagcgaaggcagugucggcgagg
	
	auccuccuccguacgucacagccacuccggaggagcggcugugacggaagcgaggggaggaaggaggagaaggaguggugguagcaguaauugaacggcca
	.(((((((((((.((((((((((.((((...)))).))))))))))...))).))))))))..............((((.((..(((...))).)).))))

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-114-G02-16MAR2007-004--.458.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	1.709202	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaaaacaaauccauacaug-augcug-ggccaaaaacugcucu---ucuggaaugagcauugaaucaucua-gc
            +++-----++---+++++++++|++++++|++++-----++-++++|||++--+++-++++-++++--++----|++
            +++--|||++|||+++++++++-++++++-++++-||||++-++++---++--+++|++++|++++--++-----++
    REV:    cggag---gu---gguguguacgugcgauaccggg----gaggaggugaaggucuu-cuug-gacucgguuucuccg
	
	agucaaaaacaaauccauacaugaugcugggccaaaaacugcucuucuggaaugagcauugaaucaucuagcuucugccucuuuggcucagguucuucuggaaguggaggaggggccauagcgugcaugugugguggaggca
	.(((.....((...(((((((((((((((((((.....((.((((((..(((.((((.((((..((....((....)).....))..)))))))))))..))...)))).)).)))).)))))).)))))))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-114-G02-16MAR2007-004--.471.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.66	MeanVal:	2.25756666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccauacaug-augcug-ggccaaaaacugcucu---ucuggaaugagcauugaaucaucua-gc
            +++++++++|++++++|++++-----++-++++|||++--+++-++++-++++--++----|++
            +++++++++-++++++-++++-||||++-++++---++--+++|++++|++++--++-----++
    REV:    gguguguacgugcgauaccggg----gaggaggugaaggucuu-cuug-gacucgguuucuccg
	
	uccauacaugaugcugggccaaaaacugcucuucuggaaugagcauugaaucaucuagcuucugccucuuuggcucagguucuucuggaaguggaggaggggccauagcgugcauguguggu
	.(((((((((((((((((((.....((.((((((..(((.((((.((((..((....((....)).....))..)))))))))))..))...)))).)).)))).)))))).))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.165.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.70635666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca--ugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++||++-++--+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++|++-|+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugac-caa-acacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	uuagagucauauaucgaggauaauaaaauggugaaauggugccccagugcuccacauugugggaaugcuauaaaaauugaggaagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucuau
	.(((((((...((((((((................(((((.((((((((.....))))).)))...)))))...((((((....((..(((.(((((((.((((.......)))).))))))))))..))))))))(((((((((((((((((((((....((((((.((..(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).))))).))))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))).))))))))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.165.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.70635666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca--ugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++||++-++--+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++|++-|+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugac-caa-acacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	uuagagucauauaucgaggauaauaaaauggugaaauggugccccagugcuccacauugugggaaugcuauaaaaauugaggaagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucuau
	.(((((((...((((((((................(((((.((((((((.....))))).)))...)))))...((((((....(((((((.(((((((.((((.......)))).))))))))))))))))))))(((((((((((((((((((((....((((((.((..(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).))))).))))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))).))))))))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.165.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	1.95809583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++--++---+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++---+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugaccaaacacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	uuagagucauauaucgaggauaauaaaauggugaaauggugccccagugcuccacauugugggaaugcuauaaaaauugaggaagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucuau
	.(((((((...((((((((................(((((.((((((((.....))))).)))...)))))...((((((....((..(((.(((((((.((((.......)))).))))))))))..))))))))(((((((((((((((((((((....((((..((...(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).)))))...))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))).))))))))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.199.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.70635666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca--ugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++||++-++--+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++|++-|+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugac-caa-acacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	aauggugccccagugcuccacauugugggaaugcuauaaaaauugaggaagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucua
	.(((((.((((((((.....))))).)))...)))))........((((.((..(((.(((((((.((((.......)))).))))))))))..)).(((.((((((((((((((((((((((....((((((.((..(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).))))).))))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))..))).......)))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.199.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.70635666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca--ugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++||++-++--+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++|++-|+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugac-caa-acacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	aauggugccccagugcuccacauugugggaaugcuauaaaaauugaggaagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucua
	.(((((.((((((((.....))))).)))...)))))........((((.(((((((.(((((((.((((.......)))).)))))))))))))).(((.((((((((((((((((((((((....((((((.((..(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).))))).))))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))..))).......)))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.199.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	1.95809583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++--++---+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++---+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugaccaaacacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	aauggugccccagugcuccacauugugggaaugcuauaaaaauugaggaagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucua
	.(((((.((((((((.....))))).)))...)))))........((((.((..(((.(((((((.((((.......)))).))))))))))..)).(((.((((((((((((((((((((((....((((..((...(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).)))))...))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))..))).......)))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.205.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.70635666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca--ugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++||++-++--+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++|++-|+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugac-caa-acacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	gccccagugcuccacauugugggaaugcuauaaaaauugaggaagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggug
	.((((((((.....))))).)))...((((...........((.((..(((.(((((((.((((.......)))).))))))))))..))))...((((((((((((((((((((((....((((((.((..(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).))))).))))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))...)))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.205.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.70635666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca--ugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++||++-++--+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++|++-|+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugac-caa-acacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	gccccagugcuccacauugugggaaugcuauaaaaauugaggaagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggug
	.((((((((.....))))).)))...((((...........((.(((((((.(((((((.((((.......)))).))))))))))))))))...((((((((((((((((((((((....((((((.((..(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).))))).))))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))...)))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.205.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	1.95809583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++--++---+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++---+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugaccaaacacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	gccccagugcuccacauugugggaaugcuauaaaaauugaggaagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggug
	.((((((((.....))))).)))...((((...........((.((..(((.(((((((.((((.......)))).))))))))))..))))...((((((((((((((((((((((....((((..((...(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).)))))...))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))...)))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.215.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.70635666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca--ugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++||++-++--+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++|++-|+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugac-caa-acacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	uccacauugugggaaugcuauaaaaauugaggaagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucu
	.((((...))))((((.((.(((((......((.((..(((.(((((((.((((.......)))).))))))))))..))))...((((((((((((((((((((((....((((((.((..(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).))))).))))..))))......(((.......)))..))))).)))).))))))))))))))))))...)).)))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.215.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.70635666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca--ugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++||++-++--+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++|++-|+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugac-caa-acacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	uccacauugugggaaugcuauaaaaauugaggaagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucu
	.((((...))))((((.((.(((((......((.(((((((.(((((((.((((.......)))).))))))))))))))))...((((((((((((((((((((((....((((((.((..(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).))))).))))..))))......(((.......)))..))))).)))).))))))))))))))))))...)).)))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.215.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	1.95809583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++--++---+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++---+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugaccaaacacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	uccacauugugggaaugcuauaaaaauugaggaagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucu
	.((((...))))((((.((.(((((......((.((..(((.(((((((.((((.......)))).))))))))))..))))...((((((((((((((((((((((....((((..((...(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).)))))...))..))))......(((.......)))..))))).)))).))))))))))))))))))...)).)))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.225.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.70635666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca--ugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++||++-++--+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++|++-|+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugac-caa-acacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	gggaaugcuauaaaaauugaggaagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucua
	.(((((.((.(((((......((.((..(((.(((((((.((((.......)))).))))))))))..))))...((((((((((((((((((((((....((((((.((..(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).))))).))))..))))......(((.......)))..))))).)))).))))))))))))))))))...)).))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.225.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.70635666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca--ugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++||++-++--+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++|++-|+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugac-caa-acacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	gggaaugcuauaaaaauugaggaagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucua
	.(((((.((.(((((......((.(((((((.(((((((.((((.......)))).))))))))))))))))...((((((((((((((((((((((....((((((.((..(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).))))).))))..))))......(((.......)))..))))).)))).))))))))))))))))))...)).))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.225.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	1.95809583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++--++---+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++---+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugaccaaacacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	gggaaugcuauaaaaauugaggaagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucua
	.(((((.((.(((((......((.((..(((.(((((((.((((.......)))).))))))))))..))))...((((((((((((((((((((((....((((..((...(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).)))))...))..))))......(((.......)))..))))).)))).))))))))))))))))))...)).))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.230.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.70635666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca--ugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++||++-++--+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++|++-|+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugac-caa-acacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	ugcuauaaaaauugaggaagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggug
	.((((...........((.((..(((.(((((((.((((.......)))).))))))))))..))))...((((((((((((((((((((((....((((((.((..(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).))))).))))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))...)))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.230.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.70635666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca--ugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++||++-++--+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++|++-|+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugac-caa-acacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	ugcuauaaaaauugaggaagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggug
	.((((...........((.(((((((.(((((((.((((.......)))).))))))))))))))))...((((((((((((((((((((((....((((((.((..(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).))))).))))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))...)))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.230.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	1.95809583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++--++---+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++---+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugaccaaacacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	ugcuauaaaaauugaggaagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggug
	.((((...........((.((..(((.(((((((.((((.......)))).))))))))))..))))...((((((((((((((((((((((....((((..((...(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).)))))...))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))...)))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.243.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.70635666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca--ugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++||++-++--+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++|++-|+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugac-caa-acacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	gaggaagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucua
	.((((.((..(((.(((((((.((((.......)))).))))))))))..)).(((.((((((((((((((((((((((....((((((.((..(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).))))).))))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))..))).......)))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.243.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	1.95809583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++--++---+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++---+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugaccaaacacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	gaggaagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucua
	.((((.((..(((.(((((((.((((.......)))).))))))))))..)).(((.((((((((((((((((((((((....((((..((...(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).)))))...))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))..))).......)))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.243.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.70635666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca--ugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++||++-++--+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++|++-|+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugac-caa-acacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	gaggaagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucua
	.((((.(((((((.(((((((.((((.......)))).)))))))))))))).(((.((((((((((((((((((((((....((((((.((..(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).))))).))))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))..))).......)))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.247.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.70635666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca--ugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++||++-++--+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++|++-|+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugac-caa-acacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	aagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuugg
	.(((..(((.(((((((.((((.......)))).))))))))))..)))(((.((((((((((((((((((((((....((((((.((..(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).))))).))))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.247.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	1.95809583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++--++---+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++---+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugaccaaacacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	aagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuugg
	.(((..(((.(((((((.((((.......)))).))))))))))..)))(((.((((((((((((((((((((((....((((..((...(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).)))))...))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.247.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.70635666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca--ugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++||++-++--+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++|++-|+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugac-caa-acacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	aagaugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuugg
	.((((((((.(((((((.((((.......)))).)))))))))))))))(((.((((((((((((((((((((((....((((((.((..(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).))))).))))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.251.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.70635666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca--ugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++||++-++--+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++|++-|+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugac-caa-acacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	ugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucuauuucagcuguccugccu
	(((((.(((((((.((((.......)))).))))))).....)))))..((((((((((((((((((((((....((((((.((..(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).))))).))))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))....(((.(((((.((.....))..)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.251.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	1.95809583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++--++---+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++---+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugaccaaacacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	ugaggucugugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucuauuucagcuguccugccu
	(((((.(((((((.((((.......)))).))))))).....)))))..((((((((((((((((((((((....((((..((...(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).)))))...))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))....(((.(((((.((.....))..)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.259.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.70635666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca--ugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++||++-++--+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++|++-|+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugac-caa-acacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	gugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucu
	(((((.((((.......)))).)))))....((.((((((.((((((((((((((((((((((....((((((.((..(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).))))).))))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))..)))).)).))....

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.259.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	1.95809583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++--++---+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++---+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugaccaaacacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	gugaagugcaaugcuccugcgguuuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucu
	(((((.((((.......)))).)))))....((.((((((.((((((((((((((((((((((....((((..((...(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).)))))...))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))..)))).)).))....

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.282.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.70635666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca--ugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++||++-++--+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++|++-|+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugac-caa-acacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	uuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucuauuucagcuguccugccuucugugu
	.(((((............((((((((((((((((((((((....((((((.((..(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).))))).))))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))....(((.(((((.((.....))..))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.282.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	1.95809583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++--++---+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++---+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugaccaaacacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	uuacaguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucuauuucagcuguccugccuucugugu
	.(((((............((((((((((((((((((((((....((((..((...(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).)))))...))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))....(((.(((((.((.....))..))))))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.285.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.70635666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca--ugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++||++-++--+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++|++-|+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugac-caa-acacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	

>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.285.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.26	MeanVal:	0.731612	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguuuuguc-ucagu-ugcuuguccacgg-cgca-cucac
            ++--++-++|++++-|+++++++++++++|++++|+++++
            ++--++-++-++++--+++++++++++++-++++-+++++
    REV:    ucuuaggagugguuuuacgaacgggugucugugucgagug
	
	caguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucua
	.((..((.((((((.((((((((((((((((((((((....((((((.((..(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).))))).))))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))..)))).)).))..)).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.285.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	1.95809583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++--++---+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++---+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugaccaaacacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	

>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.285.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.26	MeanVal:	0.731612	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguuuuguc-ucagu-ugcuuguccacgg-cgca-cucac
            ++--++-++|++++-|+++++++++++++|++++|+++++
            ++--++-++-++++--+++++++++++++-++++-+++++
    REV:    ucuuaggagugguuuuacgaacgggugucugugucgagug
	
	caguuuugucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucua
	.((..((.((((((.((((((((((((((((((((((....((((..((...(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).)))))...))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))..)))).)).))..)).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.292.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.70635666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca--ugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++||++-++--+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++|++-|+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugac-caa-acacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	

>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.292.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	0.184654666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucucagu----ugcuuguccacgg-cgca-cucac
            +++++--||||+++++++++++++|++++|+++++
            +++++------+++++++++++++-++++-+++++
    REV:    ggagugguuuuacgaacgggugucugugucgagug
	
	gucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugagga
	.(((((..((((((((((((((((((((((....((((((.((..(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).))))).))))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))......))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.292.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	1.95809583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++--++---+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++---+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugaccaaacacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	

>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.292.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	0.184654666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucucagu----ugcuuguccacgg-cgca-cucac
            +++++--||||+++++++++++++|++++|+++++
            +++++------+++++++++++++-++++-+++++
    REV:    ggagugguuuuacgaacgggugucugugucgagug
	
	gucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugagga
	.(((((..((((((((((((((((((((((....((((..((...(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).)))))...))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))......))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.293.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.70635666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca--ugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++||++-++--+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++|++-|+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugac-caa-acacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	ucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucuauuucagcuguccugccuucugugu
	...(((.((((((((((((((((((((((....((((((.((..(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).))))).))))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))....(((.(((((.((.....))..))))))))..)))...

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.293.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	1.95809583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++--++---+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++---+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugaccaaacacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	ucucaguugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucuauuucagcuguccugccuucugugu
	...(((.((((((((((((((((((((((....((((..((...(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).)))))...))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))....(((.(((((.((.....))..))))))))..)))...

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.299.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	1.70635666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuca--ugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++||++-++--+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++|++-|+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugac-caa-acacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	uugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucuauuucagcuguccugccu
	.((((((((((((((((((((((....((((((.((..(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).))))).))))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))....(((.(((((.((.....))..)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-131-C02-16MAR2007-012--.299.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	1.95809583333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgug-augaaucugaaacuguua
            ++++--++---+++++--+++++++++----+++-++--++|++++-------+++++++
            ++++--++---+++++-|+++++++++||||+++|++--++-++++|||||||+++++++
    REV:    gaguugaccaaacacug-ugaaaccug----uuc-cgaaacauacu-------ugacagu
	
	uugcuuguccacggcgcacucaccuugcucaugugugaugugggagcuuuggacuaagaagugccgugaugaaucugaaacuguuaauuggaugacaguucauacaaagccuuguccaaagugucacaaaccaguugagaaaaaugguggcugcaaccuugugagcugugucugugggcaagcauuuuggugaggauucuauuucagcuguccugccu
	.((((((((((((((((((((((....((((..((...(((((..(((((((((....(((.((..((((((.......(((((((......))))))))))).))..)))))))))))))).)))))...))..))))......(((.......)))..))))).)))).)))))))))))))....(((.(((((.((.....))..)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-150-E05-15MAR2007-039--.335.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	2.40897033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguucugaucagaguuuggagucgcagccgugguug-gcugaggggaug
            +++++++++---+++--+++-++-++++---+++++|+++++++++-++
            +++++++++---+++-|+++-++|++++|||+++++-+++++++++|++
    REV:    uuaggacuauaaucgu-ccugag-gucg---ucgacucgacucccc-au
	
	caguucugaucagaguuuggagucgcagccgugguuggcugaggggauguuacauuaccccucagcucagcugcuggaguccugcuaauaucaggauucaaaguauaaguagaucgagauuguaccaguggcugucuaugcauauuugcugcuugccgggcagcagccccauccauggcuugugucccuuggaagggugcc
	.(((((((((...(((..(((.((.((((...((((((((((((((.((......))))))))))).))))))))))).))).)))...)))))))))..((((((..((((((....((((...))))....))))))..))))))((((((.....)))))).(((((.((((.(((....)))...)))).))).)).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-197-C02-16MAY2007-012--.403.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagcaguggacgaugug-----guggagcuucagagcgucgucggcc-ucggugaa----gcucug
            ++++++++-++++++++--|||||+++-+++-------+++++++++++|++++----||||++++++
            ++++++++|++++++++-------+++-+++|||||||+++++++++++-++++--------++++++
    REV:    ccuuuguu-ucugcuacuagcagacacaucg-------gcagcagccgguggucuuguuaggcgagau
	
	uucucaguuggauacagcaauccgaggaacgucucguucagcgucggcccggauuucuucggauuguucacucgcucgucaacgacgucaagggagcaguggacgaugugguggagcuucagagcgucgucggccucggugaagcucuguauguagagcggauuguucugguggccgacgacggcuacacagacgaucaucgucuuuguuuccaagcuucugaguccccugccgaguuggggauucaguugagugacgaguucuucuguaacucggga
	.(((((((((.....((((((((((((((.(((.((....((....)).))))))))))))))))))).....(((((((...........((((((((.((((((((..(((.(((.......(((((((((((((((....((((((....))))))........)))).)))))))))))))).))).......))))))))))))))))..((((((((((((((.((...)).))))))))))..))))))))))).......))))).))))

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-197-C02-16MAY2007-012--.403.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagcaguggacgaugug-----guggagcuucagagcgucgucggcc-ucggugaa----gcucug
            ++++++++-++++++++--|||||+++-+++-------+++++++++++|++++----||||++++++
            ++++++++|++++++++-------+++-+++|||||||+++++++++++-++++--------++++++
    REV:    ccuuuguu-ucugcuacuagcagacacaucg-------gcagcagccgguggucuuguuaggcgagau
	
	uucucaguuggauacagcaauccgaggaacgucucguucagcgucggcccggauuucuucggauuguucacucgcucgucaacgacgucaagggagcaguggacgaugugguggagcuucagagcgucgucggccucggugaagcucuguauguagagcggauuguucugguggccgacgacggcuacacagacgaucaucgucuuuguuuccaagcuucugaguccccugccgaguuggggauucaguugagugacgaguucuucuguaacucggga
	.(((((((((.....((((((((((((((.(((.((....((....)).))))))))))))))))))).....(((((((...........((((((((.((((((((..(((.(((.......(((((((((((((((....((((((....))))))........)))).)))))))))))))).))).......))))))))))))))))..((((((((((((((.........))))))))))..))))))))))).......))))).))))

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-197-C02-16MAY2007-012--.418.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagcaguggacgaugug-----guggagcuucagagcgucgucggcc-ucggugaa----gcucug
            ++++++++-++++++++--|||||+++-+++-------+++++++++++|++++----||||++++++
            ++++++++|++++++++-------+++-+++|||||||+++++++++++-++++--------++++++
    REV:    ccuuuguu-ucugcuacuagcagacacaucg-------gcagcagccgguggucuuguuaggcgagau
	
	agcaauccgaggaacgucucguucagcgucggcccggauuucuucggauuguucacucgcucgucaacgacgucaagggagcaguggacgaugugguggagcuucagagcgucgucggccucggugaagcucuguauguagagcggauuguucugguggccgacgacggcuacacagacgaucaucgucuuuguuuccaagcuucugaguccccugccgaguuggggauucaguugagugacgaguucuucuguaacucgg
	.(((((((((((((.(((.((....((....)).))))))))))))))))))(((((((((((((...))))....((((((((.((((((((..(((.(((.......(((((((((((((((....((((((....))))))........)))).)))))))))))))).))).......)))))))))))))))).)))..((((((((((.((...)).))))))))))..))))))((((((.......)))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-197-C02-16MAY2007-012--.418.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagcaguggacgaugug-----guggagcuucagagcgucgucggcc-ucggugaa----gcucug
            ++++++++-++++++++--|||||+++-+++-------+++++++++++|++++----||||++++++
            ++++++++|++++++++-------+++-+++|||||||+++++++++++-++++--------++++++
    REV:    ccuuuguu-ucugcuacuagcagacacaucg-------gcagcagccgguggucuuguuaggcgagau
	
	agcaauccgaggaacgucucguucagcgucggcccggauuucuucggauuguucacucgcucgucaacgacgucaagggagcaguggacgaugugguggagcuucagagcgucgucggccucggugaagcucuguauguagagcggauuguucugguggccgacgacggcuacacagacgaucaucgucuuuguuuccaagcuucugaguccccugccgaguuggggauucaguugagugacgaguucuucuguaacucgg
	.(((((((((((((.(((.((....((....)).))))))))))))))))))(((((((((((((...))))....((((((((.((((((((..(((.(((.......(((((((((((((((....((((((....))))))........)))).)))))))))))))).))).......)))))))))))))))).)))..((((((((((.........))))))))))..))))))((((((.......)))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-197-C02-16MAY2007-012--.449.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagcaguggacgaugug-----guggagcuucagagcgucgucggcc-ucggugaa----gcucug
            ++++++++-++++++++--|||||+++-+++-------+++++++++++|++++----||||++++++
            ++++++++|++++++++-------+++-+++|||||||+++++++++++-++++--------++++++
    REV:    ccuuuguu-ucugcuacuagcagacacaucg-------gcagcagccgguggucuuguuaggcgagau
	
	gcccggauuucuucggauuguucacucgcucgucaacgacgucaagggagcaguggacgaugugguggagcuucagagcgucgucggccucggugaagcucuguauguagagcggauuguucugguggccgacgacggcuacacagacgaucaucgucuuuguuuccaagcuucugaguccccugccgaguuggggauucaguugagugacgaguucuucuguaacucggga
	.(((((...((....))..........(((((((...........((((((((.((((((((..(((.(((.......(((((((((((((((....((((((....))))))........)))).)))))))))))))).))).......))))))))))))))))..((((((((((((((.((...)).))))))))))..)))))))))))...........))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-197-C02-16MAY2007-012--.449.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagcaguggacgaugug-----guggagcuucagagcgucgucggcc-ucggugaa----gcucug
            ++++++++-++++++++--|||||+++-+++-------+++++++++++|++++----||||++++++
            ++++++++|++++++++-------+++-+++|||||||+++++++++++-++++--------++++++
    REV:    ccuuuguu-ucugcuacuagcagacacaucg-------gcagcagccgguggucuuguuaggcgagau
	
	gcccggauuucuucggauuguucacucgcucgucaacgacgucaagggagcaguggacgaugugguggagcuucagagcgucgucggccucggugaagcucuguauguagagcggauuguucugguggccgacgacggcuacacagacgaucaucgucuuuguuuccaagcuucugaguccccugccgaguuggggauucaguugagugacgaguucuucuguaacucggga
	.(((((...((....))..........(((((((...........((((((((.((((((((..(((.(((.......(((((((((((((((....((((((....))))))........)))).)))))))))))))).))).......))))))))))))))))..((((((((((((((.........))))))))))..)))))))))))...........))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-197-C02-16MAY2007-012--.457.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagcaguggacgaugug-----guggagcuucagagcgucgucggcc-ucggugaa----gcucug
            ++++++++-++++++++--|||||+++-+++-------+++++++++++|++++----||||++++++
            ++++++++|++++++++-------+++-+++|||||||+++++++++++-++++--------++++++
    REV:    ccuuuguu-ucugcuacuagcagacacaucg-------gcagcagccgguggucuuguuaggcgagau
	
	uucuucggauuguucacucgcucgucaacgacgucaagggagcaguggacgaugugguggagcuucagagcgucgucggccucggugaagcucuguauguagagcggauuguucugguggccgacgacggcuacacagacgaucaucgucuuuguuuccaagcuucugaguccccugccgaguuggggauucaguugagugacgaguucuucuguaacucgg
	.((....))....(((((((((((((...))))....((((((((.((((((((..(((.(((.......(((((((((((((((....((((((....))))))........)))).)))))))))))))).))).......)))))))))))))))).)))..((((((((((.((...)).))))))))))..))))))((((((.......)))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-197-C02-16MAY2007-012--.457.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagcaguggacgaugug-----guggagcuucagagcgucgucggcc-ucggugaa----gcucug
            ++++++++-++++++++--|||||+++-+++-------+++++++++++|++++----||||++++++
            ++++++++|++++++++-------+++-+++|||||||+++++++++++-++++--------++++++
    REV:    ccuuuguu-ucugcuacuagcagacacaucg-------gcagcagccgguggucuuguuaggcgagau
	
	uucuucggauuguucacucgcucgucaacgacgucaagggagcaguggacgaugugguggagcuucagagcgucgucggccucggugaagcucuguauguagagcggauuguucugguggccgacgacggcuacacagacgaucaucgucuuuguuuccaagcuucugaguccccugccgaguuggggauucaguugagugacgaguucuucuguaacucgg
	.((....))....(((((((((((((...))))....((((((((.((((((((..(((.(((.......(((((((((((((((....((((((....))))))........)))).)))))))))))))).))).......)))))))))))))))).)))..((((((((((.........))))))))))..))))))((((((.......)))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-197-C02-16MAY2007-012--.469.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagcaguggacgaugug-----guggagcuucagagcgucgucggcc-ucggugaa----gcucug
            ++++++++-++++++++--|||||+++-+++-------+++++++++++|++++----||||++++++
            ++++++++|++++++++-------+++-+++|||||||+++++++++++-++++--------++++++
    REV:    ccuuuguu-ucugcuacuagcagacacaucg-------gcagcagccgguggucuuguuaggcgagau
	
	uucacucgcucgucaacgacgucaagggagcaguggacgaugugguggagcuucagagcgucgucggccucggugaagcucuguauguagagcggauuguucugguggccgacgacggcuacacagacgaucaucgucuuuguuuccaagcuucugaguccccugccgaguuggggauucaguugagugacgaguucuucuguaacucgg
	.(((((((((((((...))))....((((((((.((((((((..(((.(((.......(((((((((((((((....((((((....))))))........)))).)))))))))))))).))).......)))))))))))))))).)))..((((((((((.((...)).))))))))))..))))))((((((.......)))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-197-C02-16MAY2007-012--.469.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagcaguggacgaugug-----guggagcuucagagcgucgucggcc-ucggugaa----gcucug
            ++++++++-++++++++--|||||+++-+++-------+++++++++++|++++----||||++++++
            ++++++++|++++++++-------+++-+++|||||||+++++++++++-++++--------++++++
    REV:    ccuuuguu-ucugcuacuagcagacacaucg-------gcagcagccgguggucuuguuaggcgagau
	
	uucacucgcucgucaacgacgucaagggagcaguggacgaugugguggagcuucagagcgucgucggccucggugaagcucuguauguagagcggauuguucugguggccgacgacggcuacacagacgaucaucgucuuuguuuccaagcuucugaguccccugccgaguuggggauucaguugagugacgaguucuucuguaacucgg
	.(((((((((((((...))))....((((((((.((((((((..(((.(((.......(((((((((((((((....((((((....))))))........)))).)))))))))))))).))).......)))))))))))))))).)))..((((((((((.........))))))))))..))))))((((((.......)))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-197-C02-16MAY2007-012--.475.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagcaguggacgaugug-----guggagcuucagagcgucgucggcc-ucggugaa----gcucug
            ++++++++-++++++++--|||||+++-+++-------+++++++++++|++++----||||++++++
            ++++++++|++++++++-------+++-+++|||||||+++++++++++-++++--------++++++
    REV:    ccuuuguu-ucugcuacuagcagacacaucg-------gcagcagccgguggucuuguuaggcgagau
	
	cgcucgucaacgacgucaagggagcaguggacgaugugguggagcuucagagcgucgucggccucggugaagcucuguauguagagcggauuguucugguggccgacgacggcuacacagacgaucaucgucuuuguuuccaagcuucugaguccccugccgaguuggggauucaguugagugacgaguucuucuguaacucggga
	.(((((((...........((((((((.((((((((..(((.(((.......(((((((((((((((....((((((....))))))........)))).)))))))))))))).))).......))))))))))))))))..((((((((((((((.((...)).))))))))))..)))))))))))..(((((.....)))))

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-197-C02-16MAY2007-012--.475.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagcaguggacgaugug-----guggagcuucagagcgucgucggcc-ucggugaa----gcucug
            ++++++++-++++++++--|||||+++-+++-------+++++++++++|++++----||||++++++
            ++++++++|++++++++-------+++-+++|||||||+++++++++++-++++--------++++++
    REV:    ccuuuguu-ucugcuacuagcagacacaucg-------gcagcagccgguggucuuguuaggcgagau
	
	cgcucgucaacgacgucaagggagcaguggacgaugugguggagcuucagagcgucgucggccucggugaagcucuguauguagagcggauuguucugguggccgacgacggcuacacagacgaucaucgucuuuguuuccaagcuucugaguccccugccgaguuggggauucaguugagugacgaguucuucuguaacucggga
	.(((((((...........((((((((.((((((((..(((.(((.......(((((((((((((((....((((((....))))))........)))).)))))))))))))).))).......))))))))))))))))..((((((((((((((.........))))))))))..)))))))))))..(((((.....)))))

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-197-C02-16MAY2007-012--.482.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagcaguggacgaugug-----guggagcuucagagcgucgucggcc-ucggugaa----gcucug
            ++++++++-++++++++--|||||+++-+++-------+++++++++++|++++----||||++++++
            ++++++++|++++++++-------+++-+++|||||||+++++++++++-++++--------++++++
    REV:    ccuuuguu-ucugcuacuagcagacacaucg-------gcagcagccgguggucuuguuaggcgagau
	
	caacgacgucaagggagcaguggacgaugugguggagcuucagagcgucgucggccucggugaagcucuguauguagagcggauuguucugguggccgacgacggcuacacagacgaucaucgucuuuguuuccaagcuucugaguccccugccgaguuggggauucaguugagugacgaguucuucuguaacucggga
	.(((..((((..((((((((.((((((((..(((.(((.......(((((((((((((((....((((((....))))))........)))).)))))))))))))).))).......))))))))))))))))..((((((((((((((.((...)).))))))))))..)))))))).))).(((((.....)))))

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-197-C02-16MAY2007-012--.482.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagcaguggacgaugug-----guggagcuucagagcgucgucggcc-ucggugaa----gcucug
            ++++++++-++++++++--|||||+++-+++-------+++++++++++|++++----||||++++++
            ++++++++|++++++++-------+++-+++|||||||+++++++++++-++++--------++++++
    REV:    ccuuuguu-ucugcuacuagcagacacaucg-------gcagcagccgguggucuuguuaggcgagau
	
	caacgacgucaagggagcaguggacgaugugguggagcuucagagcgucgucggccucggugaagcucuguauguagagcggauuguucugguggccgacgacggcuacacagacgaucaucgucuuuguuuccaagcuucugaguccccugccgaguuggggauucaguugagugacgaguucuucuguaacucggga
	.(((..((((..((((((((.((((((((..(((.(((.......(((((((((((((((....((((((....))))))........)))).)))))))))))))).))).......))))))))))))))))..((((((((((((((.........))))))))))..)))))))).))).(((((.....)))))

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-197-C02-16MAY2007-012--.482.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagcaguggacgaugug-----guggagcuucagagcgucgucggcc-ucggugaa----gcucug
            ++++++++-++++++++--|||||+++-+++-------+++++++++++|++++----||||++++++
            ++++++++|++++++++-------+++-+++|||||||+++++++++++-++++--------++++++
    REV:    ccuuuguu-ucugcuacuagcagacacaucg-------gcagcagccgguggucuuguuaggcgagau
	
	caacgacgucaagggagcaguggacgaugugguggagcuucagagcgucgucggccucggugaagcucuguauguagagcggauuguucugguggccgacgacggcuacacagacgaucaucgucuuuguuuccaagcuucugaguccccugccgaguuggggauucaguugagugacgaguucuucuguaacucggga
	......((((..((((((((.((((((((..(((.(((.......(((((((((((((((....((((((....))))))........)))).)))))))))))))).))).......))))))))))))))))..((((((((((((((.((...)).))))))))))..)))))))).....(((((.....)))))

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-197-C02-16MAY2007-012--.493.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagcaguggacgaugug-----guggagcuucagagcgucgucggcc-ucggugaa----gcucug
            ++++++++-++++++++--|||||+++-+++-------+++++++++++|++++----||||++++++
            ++++++++|++++++++-------+++-+++|||||||+++++++++++-++++--------++++++
    REV:    ccuuuguu-ucugcuacuagcagacacaucg-------gcagcagccgguggucuuguuaggcgagau
	
	agggagcaguggacgaugugguggagcuucagagcgucgucggccucggugaagcucuguauguagagcggauuguucugguggccgacgacggcuacacagacgaucaucgucuuuguuuccaagcuucugaguccccugccgaguuggggauucaguugagugacgaguucuucuguaacucgg
	.((((((((.((((((((..(((.(((.......(((((((((((((((....((((((....))))))........)))).)))))))))))))).))).......))))))))))))))))..((((((((((((((.((...)).))))))))))..))))..((((((.......)))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-197-C02-16MAY2007-012--.493.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggagcaguggacgaugug-----guggagcuucagagcgucgucggcc-ucggugaa----gcucug
            ++++++++-++++++++--|||||+++-+++-------+++++++++++|++++----||||++++++
            ++++++++|++++++++-------+++-+++|||||||+++++++++++-++++--------++++++
    REV:    ccuuuguu-ucugcuacuagcagacacaucg-------gcagcagccgguggucuuguuaggcgagau
	
	agggagcaguggacgaugugguggagcuucagagcgucgucggccucggugaagcucuguauguagagcggauuguucugguggccgacgacggcuacacagacgaucaucgucuuuguuuccaagcuucugaguccccugccgaguuggggauucaguugagugacgaguucuucuguaacucgg
	.((((((((.((((((((..(((.(((.......(((((((((((((((....((((((....))))))........)))).)))))))))))))).))).......))))))))))))))))..((((((((((((((.........))))))))))..))))..((((((.......)))))).

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-197-C02-16MAY2007-012--.502.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggacgaugug-----guggagcuucagagcgucgucggcc-ucggugaa----gcucug
            ++++++++--|||||+++-+++-------+++++++++++|++++----||||++++++
            ++++++++-------+++-+++|||||||+++++++++++-++++--------++++++
    REV:    ucugcuacuagcagacacaucg-------gcagcagccgguggucuuguuaggcgagau
	
	uggacgaugugguggagcuucagagcgucgucggccucggugaagcucuguauguagagcggauuguucugguggccgacgacggcuacacagacgaucaucgucuuuguuuccaagcuucugaguccccugccgaguuggggauucaguugagugacgaguucuucuguaacucggga
	.((((((((..(((.(((.......(((((((((((((((....((((((....))))))........)))).)))))))))))))).))).......)))))))).....(((..((((((((((((((.((...)).))))))))))..))))..((((((.......)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-197-C02-16MAY2007-012--.502.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.28	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggacgaugug-----guggagcuucagagcgucgucggcc-ucggugaa----gcucug
            ++++++++--|||||+++-+++-------+++++++++++|++++----||||++++++
            ++++++++-------+++-+++|||||||+++++++++++-++++--------++++++
    REV:    ucugcuacuagcagacacaucg-------gcagcagccgguggucuuguuaggcgagau
	
	uggacgaugugguggagcuucagagcgucgucggccucggugaagcucuguauguagagcggauuguucugguggccgacgacggcuacacagacgaucaucgucuuuguuuccaagcuucugaguccccugccgaguuggggauucaguugagugacgaguucuucuguaacucggga
	.((((((((..(((.(((.......(((((((((((((((....((((((....))))))........)))).)))))))))))))).))).......)))))))).....(((..((((((((((((((.........))))))))))..))))..((((((.......)))))))))

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-RP-232-H10-13DEC2007-066--.440.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	0.141464222222222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggcggaguauucucuggauggacucag-cu
            ++++-----++++++++++--++++++|++
            ++++-||||++++++++++--++++++-++
    REV:    ucgcg----aggagaucuagaugggucuga
	
	gggcggaguauucucuggauggacucagcucaugaagucuggguagaucuagaggagcgcu
	.((((.....((((((((((..((((((((.....)).))))))..)))))))))).))))

##################################################

##################################################
>LUSME1NG-UP-019-F07-07SEP2006-053--.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	1.26520333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guag-uccau--cguucuauc-ccuccccccuuccg---auugucauuguuaaaag---ucuua
            ++--|+++--||+++--++++|++++-++++++++-|||++++++++--+++----|||+++++
            ++---+++----+++--++++-++++-++++++++----++++++++--+++-------+++++
    REV:    caguaaggagaugcacaguaguggagcggggagggaacguagcaguaguaguggaaguaaggau
	
	guaguccaucguucuaucccuccccccuuccgauugucauuguuaaaagucuuauuuauaggaaugaaggugaugaugacgaugcaagggaggggcgaggugaugacacguagaggaaugacuaaucuaggucagaauuuuuguaaacuuaauaccuuuuuuaguuuuuguccauuuauuuguaauuaaaauucugaaauucg
	((..(((..(((..((((((((.((((((((.((((((((..(((....(((((....))))).......)))..))))))))....)))))))).)))).))))..)))....)))...)).........((((((((((...(((((.((.......)).))))).....((......)).....))))))))))......

##################################################

##################################################
>LUSME2AD-T3-004-D17-6AUG2009-077--.393.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.324249	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggucgcuggcgggaaggaugggcacggug-gcgcc-cgaaaugcgcggg
            +++--++++++++-----++++--++---|++++-|+++++++-+++++
            +++--++++++++-||||++++--++----++++--+++++++|+++++
    REV:    ccgauggccguccg----gcucaggcaaugugcgucgcuuuac-cgccc
	
	aggucgcuggcgggaaggaugggcacgguggcgcccgaaaugcgcgggaauuucugcacccgccauuucgcugcguguaacggacucggccugccgguagccg
	.(((..((((((((.....((((..((...((((.(((((((.(((((..........))))))))))))..))))....))..)))).))))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSME2AD-T3-024-F02-09AUG2009-011--.327.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	0.113912	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuucuucaggggac---gacuucgagccugag
            +++----++++++++|||+++++++-----+++
            +++---|++++++++---+++++++---||+++
    REV:    cgacuu-gucuccugaaucuggaguagu--cuc
	
	acggcggcggcaacggagacgcuucuucaggggacgacuucgagccugagauaucucugaugaggucuaaguccucuguucagcagaaguuagcagcugcucaguucauggcagcagcagcuggugguggcucuaauuucccuuacaugagagcugccgccgccgg
	.(((((((((((........(((....(((((((((((((((.....(((....)))...)))))))...))))))))...))).((((((((.(((..(((((((..((....))..)))))..))..)))))))))))..............))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSME2AD-T3-024-F02-09AUG2009-011--.333.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	0.113912	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuucuucaggggac---gacuucgagccugag
            +++----++++++++|||+++++++-----+++
            +++---|++++++++---+++++++---||+++
    REV:    cgacuu-gucuccugaaucuggaguagu--cuc
	
	gcggcaacggagacgcuucuucaggggacgacuucgagccugagauaucucugaugaggucuaaguccucuguucagcagaaguuagcagcugcucaguucauggcagcagcagcuggugguggcucuaauuucccuuacaugagagcugccgccgccggaagcuucu
	.((....)).....(((....(((((((((((((((.....(((....)))...)))))))...))))))))...))).((((((.((.(((((.((.....))))))).))..(((((((((((.....((((........))))...))))))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSME2AD-T3-024-F02-09AUG2009-011--.346.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	0.113912	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuucuucaggggac---gacuucgagccugag
            +++----++++++++|||+++++++-----+++
            +++---|++++++++---+++++++---||+++
    REV:    cgacuu-gucuccugaaucuggaguagu--cuc
	
	cgcuucuucaggggacgacuucgagccugagauaucucugaugaggucuaaguccucuguucagcagaaguuagcagcugcucaguucauggcagcagcagcuggugguggcucuaauuucccuuacaugagagcugccgccgccggaagcuucu
	.(((....(((((((((((((((.....(((....)))...)))))))...))))))))...))).((((((.((.(((((.((.....))))))).))..(((((((((((.....((((........))))...))))))))))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSME2AD-T3-028-A16-09AUG2009-064--.490.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.70	MeanVal:	0.936565666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuugaguuugg-cgucucgau-------uucccuu
            ++++++++++++|++--+++++|||||||+++++++
            ++++++++++++-++--+++++-------+++++++
    REV:    cagacucaaaccggcuuagcugaaaaugaaggggaa
	
	aucguugucucuuucuuguuugaguuuggcgucucgauuucccuuauuuuuucaaggggaaguaaaagucgauucggccaaacucagacuaggcauccauauucuccuccauagggggggauagguugggaaagagaucuuacugcaugaauccgucagcaaucauaggucuuaguauuguagauuggguugaugguaaaaaagag
	.((...(((((((((..((((((((((((((..((((((((((((........))))))).......)))))..)).))))))))))))....((.((.((((((((((....)))))))))))).)).))))))))).((((..(((.((((((((.(((((.((........))))))).))).))))).)))))))....)).

##################################################

##################################################
>LUSME2AD-T3-028-A16-09AUG2009-064--.492.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.70	MeanVal:	0.936565666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuugaguuugg-cgucucgau-------uucccuu
            ++++++++++++|++--+++++|||||||+++++++
            ++++++++++++-++--+++++-------+++++++
    REV:    cagacucaaaccggcuuagcugaaaaugaaggggaa
	
	cguugucucuuucuuguuugaguuuggcgucucgauuucccuuauuuuuucaaggggaaguaaaagucgauucggccaaacucagacuaggcauccauauucuccuccauagggggggauagguugggaaagagaucuuacugcaugaauccgucagcaaucauaggucuuaguauuguagauuggguugaugg
	.((.(((((((((..((((((((((((((..((((((((((((........))))))).......)))))..)).))))))))))))....((.((.((((((((((....)))))))))))).)).)))))))))...))..(((.((((((((.(((((.((........))))))).))).))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSME2AD-T3-028-A16-09AUG2009-064--.495.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.70	MeanVal:	0.936565666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuugaguuugg-cgucucgau-------uucccuu
            ++++++++++++|++--+++++|||||||+++++++
            ++++++++++++-++--+++++-------+++++++
    REV:    cagacucaaaccggcuuagcugaaaaugaaggggaa
	
	ugucucuuucuuguuugaguuuggcgucucgauuucccuuauuuuuucaaggggaaguaaaagucgauucggccaaacucagacuaggcauccauauucuccuccauagggggggauagguugggaaagagaucuuacugcaugaauccgucagcaaucauaggucuuaguauuguagauuggguugaugguaaa
	.(((((((((..((((((((((((((..((((((((((((........))))))).......)))))..)).))))))))))))....((.((.((((((((((....)))))))))))).)).))))))))).((((..(((.((((((((.(((((.((........))))))).))).))))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSST1AD-Contig460--.1041.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.731521999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaagaaauuaauuaagucggcc-------uccuuaug
            ++-+++----++++++-++++++|||||||++++++++
            ++-+++---|++++++-++++++-------++++++++
    REV:    acgucugau-uugguugagucggacguucuaggaguau
	
	gugaagaaauuaauuaagucggccuccuuaugaaucuaugaggaucuugcaggcugaguugguuuagucugcaa
	.((.(((....((((((.((((((((((((((....)))))))).......)))))).))))))...))).)).

##################################################

##################################################
>LUSST1AD-Contig851--.259.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.933096666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccauacuaucaucc-uuccuugaccaagaagaagaagagccaauccaag-acuugucaucuuuccuc-----uca--uccaucc
            ++++------++++--|+++++++++--------------+++---++-++|+++--++++++++++++|||||+++||+++++++
            ++++-|||||++++---+++++++++-|||||||||||||+++|||++-++-+++||++++++++++++-----+++--+++++++
    REV:    gagga-----aguguuuaaggaauuga-------------ugg---ggaucaugg--gguagaaagggguuuaaaguaaagguagg
	
	acuccauacuaucauccuuccuugaccaagaagaagaagagccaauccaagacuugucaucuuuccucucauccauccaagaggagcucuccucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggaugacgagcucgggauaccgacgguggauaacgaggagauugguuugccaccgccggugguuacggaggcuguggaggaggaagauggguuugggauuaacgauggguugugggaguuugaggauuugaaugcaaacuauuacacguuguugcagucugaauuguucaugugaaaauauuuaggggauggaaaugaaauuuggggaaagaugggguacuagggguaguuaaggaauuugugaaggagg
	.((((......((((..(((((((((..............(((...((.(((((..((((((((((((((((((((((.....((((.((((((..((((.(((..(((.....(((....(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((..((....))..))).)))))))).....)).))))).)))))))))...((((..((((((((((.((((...)))).))))))))))..))))..)))((((.((((((..(((.((....)).)))..)))))).)))))))..)))..))))..)))))).......((((..((..((((((((...(((((.((((((............)))))).)))))))))))))...))..)))))))).(((....)))......)))))))..))).....))))))))))))))).)).))))).)))))))))...)))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSST1AD-Contig851--.259.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.933096666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccauacuaucaucc-uuccuugaccaagaagaagaagagccaauccaag-acuugucaucuuuccuc-----uca--uccaucc
            ++++------++++--|+++++++++--------------+++---++-++|+++--++++++++++++|||||+++||+++++++
            ++++-|||||++++---+++++++++-|||||||||||||+++|||++-++-+++||++++++++++++-----+++--+++++++
    REV:    gagga-----aguguuuaaggaauuga-------------ugg---ggaucaugg--gguagaaagggguuuaaaguaaagguagg
	
	acuccauacuaucauccuuccuugaccaagaagaagaagagccaauccaagacuugucaucuuuccucucauccauccaagaggagcucuccucuccggcaccggugccggagaaucaggacuccuccucauccuccaccacggucgaggacuaugacuaugacuacgcaucguccucgaguaaugucgaggaagaggaggagagggagcgagucauccgacaccuucucgaggcgucggaugacgagcucgggauaccgacgguggauaacgaggagauugguuugccaccgccggugguuacggaggcuguggaggaggaagauggguuugggauuaacgauggguugugggaguuugaggauuugaaugcaaacuauuacacguuguugcagucugaauuguucaugugaaaauauuuaggggauggaaaugaaauuuggggaaagaugggguacuagggguaguuaaggaauuugugaaggagg
	.((((......((((..(((((((((..............(((...((.(((((..((((((((((((((((((((((.....((((.((((((..((((.(((..(((.....(((....(((((((((.(((((.((.....((((((((.(((............))).)))))))).....)).))))).)))))))))...((((..((((((((((.((((...)))).))))))))))..))))..)))((((.((((((..(((.((....)).)))..)))))).)))))))..)))..))))..)))))).......((((..((..((((((((...(((((.((((((............)))))).)))))))))))))...))..)))))))).(((....)))......)))))))..))).....))))))))))))))).)).))))).)))))))))...)))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.645.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.15	MeanVal:	1.0848	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaaagcuuccucccgaauuaguugaauuug
            ++++--++++++++++++----+++---++++
            ++++||++++++++++++---|+++-||++++
    REV:    gguu--ugaaggaggguuauc-cagg--aaac
	
	gacugauuucgaaagaugguugucgagccaggucaggcaaguuucauccugacgccaaaagcuuccucccgaauuaguugaauuuguaaccaaaggaccuauugggaggaaguuuggaaacaguugaaaagcugaagguucaaguucaugaaugaguugacaaugacguggucg
	((((....((....))..(((((((((((..((((((..........)))))).((((..((((((((((((....(((...((((....)))).)))...))))))))))))))))...(((((....)))))..)))))...((((....))))..)))))).....)))).

##################################################

##################################################
>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.652.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.15	MeanVal:	1.0848	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaaagcuuccucccgaauuaguugaauuug
            ++++--++++++++++++----+++---++++
            ++++||++++++++++++---|+++-||++++
    REV:    gguu--ugaaggaggguuauc-cagg--aaac
	
	uucgaaagaugguugucgagccaggucaggcaaguuucauccugacgccaaaagcuuccucccgaauuaguugaauuuguaaccaaaggaccuauugggaggaaguuuggaaacaguugaaaagcugaagguucaaguucaugaaugaguugacaaug
	.((....))..(((((((((((..((((((..........)))))).((((..((((((((((((....(((...((((....)))).)))...))))))))))))))))...(((((....)))))..)))))...((((....))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.660.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.15	MeanVal:	1.0848	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaaagcuuccucccgaauuaguugaauuug
            ++++--++++++++++++----+++---++++
            ++++||++++++++++++---|+++-||++++
    REV:    gguu--ugaaggaggguuauc-cagg--aaac
	
	augguugucgagccaggucaggcaaguuucauccugacgccaaaagcuuccucccgaauuaguugaauuuguaaccaaaggaccuauugggaggaaguuuggaaacaguugaaaagcugaagguucaaguucaugaaugaguugacaaugac
	...(((((((((((..((((((..........)))))).((((..((((((((((((....(((...((((....)))).)))...))))))))))))))))...(((((....)))))..)))))...((((....))))..))))))...

##################################################

##################################################
>LUSST1AD-RP-001-F02-16JULY2008-006--.662.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.15	MeanVal:	1.0848	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaaaagcuuccucccgaauuaguugaauuug
            ++++--++++++++++++----+++---++++
            ++++||++++++++++++---|+++-||++++
    REV:    gguu--ugaaggaggguuauc-cagg--aaac
	
	gguugucgagccaggucaggcaaguuucauccugacgccaaaagcuuccucccgaauuaguugaauuuguaaccaaaggaccuauugggaggaaguuuggaaacaguugaaaagcugaagguucaaguucaugaaugaguugacaaug
	.(((((((((((..((((((..........)))))).((((..((((((((((((....(((...((((....)))).)))...))))))))))))))))...(((((....)))))..)))))...((((....))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSST1MD-Contig106--.522.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.62	MeanVal:	0.574609999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccgggucgcuggug-gcccacucggg--gaaguuguugacc
            +++++++--+++++|++++---++++||++++++++++-++
            +++++++--+++++-++++---++++--++++++++++|++
    REV:    ggcccagaagucgcucgggguugcccaguuucgacggc-gg
	
	accgggucgcugguggcccacucggggaaguuguugacccacuuuaucccggcggcagcuuugacccguuggggcucgcugaagacccggaggcgguucgccg
	.(((((((..(((((((((...((((((((((((((.((...........))))))))))))..))))...)))).)))))..))))))).((((...)))).

##################################################

##################################################
>LUSST1MD-Contig110--.340.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	4.12205733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuc----caccag-ccgauuuacgguccccagacgccgccguugg
            ++++-++-++++++++--+++--++++++---||||+++++-|+++-----+++-++++-++++-+++++++++
            ++++-++-++++++++--+++-|++++++-------+++++--+++-||||+++|++++|++++-+++++++++
    REV:    caguggcagggccggucuugcc-aucgguucaacuagugguagggca----gcu-gggg-cugcagcggcaacc
	
	ucgggaaacgccucuccuccgcccagcuggccucccucgccuccagagccggcacuggccgcggaaauucggucaacgugguguugacuuccgcugacguggugguggacggguucugcagcaggugcgggacccacggguccgggaaguuaaagaacgguaaaaaauucgcuuacgcuugggugggaaauucggugagucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuccaccagccgauuuacgguccccagacgccgccguugguugcccccaacggcgacgucggggucgacgggauggugaucaacuuggcuaccguucuggccgggacggugacgaacccguucaacaacggguacuuccaggguccgccggaggcgccgcuggaggcggugagcgcguguaccg
	.(((...(((((((.((.((..(((((..((((((.(((((.(((..((((....)))).(((((.....(((((((.....)))))))))))).....))).)))))..((((((((((.....)))))))))).(((..((.((((((.......(((.......((((((((....))))))))....)))....((((.((.((((((((..(((..((((((...(((((.(((.....(((.((((.((((.(((((((((......))))))))).))))))))))).)))..))))).......)))))).)))..)))))))).)).))))..(((((((....))))))))))))).))..)))..))))))...))))).)).)).))).))))...)))

##################################################

##################################################
>LUSST1MD-Contig110--.340.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	4.360962	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaugccccggucaaugcgcuuggcc--guuc--caccag-ccgauuuacgguccccagacgccgccguugg
            ++++-++-++++++++--+++--+++++||+++-||+++++-|+++-----+++-++++-++++-+++++++++
            ++++-++-++++++++--+++-|+++++--+++---+++++--+++-||||+++|++++|++++-+++++++++
    REV:    caguggcagggccggucuugcc-aucgguucaacuagugguagggca----gcu-gggg-cugcagcggcaacc
	
	ucgggaaacgccucuccuccgcccagcuggccucccucgccuccagagccggcacuggccgcggaaauucggucaacgugguguugacuuccgcugacguggugguggacggguucugcagcaggugcgggacccacggguccgggaaguuaaagaacgguaaaaaauucgcuuacgcuugggugggaaauucggugagucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuccaccagccgauuuacgguccccagacgccgccguugguugcccccaacggcgacgucggggucgacgggauggugaucaacuuggcuaccguucuggccgggacggugacgaacccguucaacaacggguacuuccaggguccgccggaggcgccgcuggaggcggugagcgcguguaccg
	.(((...(((((((.((.((..(((((..((((((.(((((.(((..((((....)))).(((((.....(((((((.....)))))))))))).....))).)))))..((((((((((.....)))))))))).(((..((.((((((.......(((.......((((((((....))))))))....)))....((((.((.((((((((..(((..((((((((.(((((.(((.....(((.((((.((((.(((((((((......))))))))).))))))))))).)))..)))))...)))..))))).)))..)))))))).)).))))..(((((((....))))))))))))).))..)))..))))))...))))).)).)).))).))))...)))

##################################################

##################################################
>LUSST1MD-Contig110--.346.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	4.360962	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaugccccggucaaugcgcuuggcc--guuc--caccag-ccgauuuacgguccccagacgccgccguugg
            ++++-++-++++++++--+++--+++++||+++-||+++++-|+++-----+++-++++-++++-+++++++++
            ++++-++-++++++++--+++-|+++++--+++---+++++--+++-||||+++|++++|++++-+++++++++
    REV:    caguggcagggccggucuugcc-aucgguucaacuagugguagggca----gcu-gggg-cugcagcggcaacc
	
	aacgccucuccuccgcccagcuggccucccucgccuccagagccggcacuggccgcggaaauucggucaacgugguguugacuuccgcugacguggugguggacggguucugcagcaggugcgggacccacggguccgggaaguuaaagaacgguaaaaaauucgcuuacgcuugggugggaaauucggugagucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuccaccagccgauuuacgguccccagacgccgccguugguugcccccaacggcgacgucggggucgacgggauggugaucaacuuggcuaccguucuggccgggacggugacgaacccguucaacaacggguacuuccaggguccgccggaggcgccgcuggaggcggugagcgcgug
	.(((((((.((.((..(((((..((((((.(((((.(((..((((....)))).(((((.....(((((((.....)))))))))))).....))).)))))..((((((((((.....)))))))))).(((..((.((((((.......(((.......((((((((....))))))))....)))....((((.((.((((((((..(((..((((((((.(((((.(((.....(((.((((.((((.(((((((((......))))))))).))))))))))).)))..)))))...)))..))))).)))..)))))))).)).))))..(((((((....))))))))))))).))..)))..))))))...))))).)).)).))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSST1MD-Contig110--.346.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	4.12205733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuc----caccag-ccgauuuacgguccccagacgccgccguugg
            ++++-++-++++++++--+++--++++++---||||+++++-|+++-----+++-++++-++++-+++++++++
            ++++-++-++++++++--+++-|++++++-------+++++--+++-||||+++|++++|++++-+++++++++
    REV:    caguggcagggccggucuugcc-aucgguucaacuagugguagggca----gcu-gggg-cugcagcggcaacc
	
	aacgccucuccuccgcccagcuggccucccucgccuccagagccggcacuggccgcggaaauucggucaacgugguguugacuuccgcugacguggugguggacggguucugcagcaggugcgggacccacggguccgggaaguuaaagaacgguaaaaaauucgcuuacgcuugggugggaaauucggugagucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuccaccagccgauuuacgguccccagacgccgccguugguugcccccaacggcgacgucggggucgacgggauggugaucaacuuggcuaccguucuggccgggacggugacgaacccguucaacaacggguacuuccaggguccgccggaggcgccgcuggaggcggugagcgcgug
	.(((((((.((.((..(((((..((((((.(((((.(((..((((....)))).(((((.....(((((((.....)))))))))))).....))).)))))..((((((((((.....)))))))))).(((..((.((((((.......(((.......((((((((....))))))))....)))....((((.((.((((((((..(((..((((((...(((((.(((.....(((.((((.((((.(((((((((......))))))))).))))))))))).)))..))))).......)))))).)))..)))))))).)).))))..(((((((....))))))))))))).))..)))..))))))...))))).)).)).))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSST1MD-Contig110--.446.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	4.360962	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaugccccggucaaugcgcuuggcc--guuc--caccag-ccgauuuacgguccccagacgccgccguugg
            ++++-++-++++++++--+++--+++++||+++-||+++++-|+++-----+++-++++-++++-+++++++++
            ++++-++-++++++++--+++-|+++++--+++---+++++--+++-||||+++|++++|++++-+++++++++
    REV:    caguggcagggccggucuugcc-aucgguucaacuagugguagggca----gcu-gggg-cugcagcggcaacc
	
	ggacggguucugcagcaggugcgggacccacggguccgggaaguuaaagaacgguaaaaaauucgcuuacgcuugggugggaaauucggugagucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuccaccagccgauuuacgguccccagacgccgccguugguugcccccaacggcgacgucggggucgacgggauggugaucaacuuggcuaccguucuggccgggacggugacgaacccguucaacaacggguacuuccaggguccgccggaggcgccgcuggaggcggugagcgcguguaccg
	((((((((((((((.....))))))))))....))))..............(((((....((.(((((((((((.(((((....(((((((.((((.((.((((((((..(((..((((((((.(((((.(((.....(((.((((.((((.(((((((((......))))))))).))))))))))).)))..)))))...)))..))))).)))..)))))))).)).))))..(((((((....)))))))............)))))))....))))).))).)).)))))).)).)))))

##################################################

##################################################
>LUSST1MD-Contig110--.446.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	4.12205733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuc----caccag-ccgauuuacgguccccagacgccgccguugg
            ++++-++-++++++++--+++--++++++---||||+++++-|+++-----+++-++++-++++-+++++++++
            ++++-++-++++++++--+++-|++++++-------+++++--+++-||||+++|++++|++++-+++++++++
    REV:    caguggcagggccggucuugcc-aucgguucaacuagugguagggca----gcu-gggg-cugcagcggcaacc
	
	ggacggguucugcagcaggugcgggacccacggguccgggaaguuaaagaacgguaaaaaauucgcuuacgcuugggugggaaauucggugagucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuccaccagccgauuuacgguccccagacgccgccguugguugcccccaacggcgacgucggggucgacgggauggugaucaacuuggcuaccguucuggccgggacggugacgaacccguucaacaacggguacuuccaggguccgccggaggcgccgcuggaggcggugagcgcguguaccg
	((((((((((((((.....))))))))))....))))..............(((((....((.(((((((((((.(((((....(((((((.((((.((.((((((((..(((..((((((...(((((.(((.....(((.((((.((((.(((((((((......))))))))).))))))))))).)))..))))).......)))))).)))..)))))))).)).))))..(((((((....)))))))............)))))))....))))).))).)).)))))).)).)))))

##################################################

##################################################
>LUSST1MD-Contig110--.469.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	4.360962	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaugccccggucaaugcgcuuggcc--guuc--caccag-ccgauuuacgguccccagacgccgccguugg
            ++++-++-++++++++--+++--+++++||+++-||+++++-|+++-----+++-++++-++++-+++++++++
            ++++-++-++++++++--+++-|+++++--+++---+++++--+++-||||+++|++++|++++-+++++++++
    REV:    caguggcagggccggucuugcc-aucgguucaacuagugguagggca----gcu-gggg-cugcagcggcaacc
	
	ggacccacggguccgggaaguuaaagaacgguaaaaaauucgcuuacgcuugggugggaaauucggugagucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuccaccagccgauuuacgguccccagacgccgccguugguugcccccaacggcgacgucggggucgacgggauggugaucaacuuggcuaccguucuggccgggacggugacgaacccguucaacaacggguacuuccaggguccgccggaggcgccgcuggaggcggugagcgcguguaccg
	(((((....)))))..............(((((....((.(((((((((((.(((((....(((((((.((((.((.((((((((..(((..((((((((.(((((.(((.....(((.((((.((((.(((((((((......))))))))).))))))))))).)))..)))))...)))..))))).)))..)))))))).)).))))..(((((((....)))))))............)))))))....))))).))).)).)))))).)).)))))

##################################################

##################################################
>LUSST1MD-Contig110--.469.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	4.12205733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuc----caccag-ccgauuuacgguccccagacgccgccguugg
            ++++-++-++++++++--+++--++++++---||||+++++-|+++-----+++-++++-++++-+++++++++
            ++++-++-++++++++--+++-|++++++-------+++++--+++-||||+++|++++|++++-+++++++++
    REV:    caguggcagggccggucuugcc-aucgguucaacuagugguagggca----gcu-gggg-cugcagcggcaacc
	
	ggacccacggguccgggaaguuaaagaacgguaaaaaauucgcuuacgcuugggugggaaauucggugagucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuccaccagccgauuuacgguccccagacgccgccguugguugcccccaacggcgacgucggggucgacgggauggugaucaacuuggcuaccguucuggccgggacggugacgaacccguucaacaacggguacuuccaggguccgccggaggcgccgcuggaggcggugagcgcguguaccg
	(((((....)))))..............(((((....((.(((((((((((.(((((....(((((((.((((.((.((((((((..(((..((((((...(((((.(((.....(((.((((.((((.(((((((((......))))))))).))))))))))).)))..))))).......)))))).)))..)))))))).)).))))..(((((((....)))))))............)))))))....))))).))).)).)))))).)).)))))

##################################################

##################################################
>LUSST1MD-Contig110--.496.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	4.12205733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuc----caccag-ccgauuuacgguccccagacgccgccguugg
            ++++-++-++++++++--+++--++++++---||||+++++-|+++-----+++-++++-++++-+++++++++
            ++++-++-++++++++--+++-|++++++-------+++++--+++-||||+++|++++|++++-+++++++++
    REV:    caguggcagggccggucuugcc-aucgguucaacuagugguagggca----gcu-gggg-cugcagcggcaacc
	
	acgguaaaaaauucgcuuacgcuugggugggaaauucggugagucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuccaccagccgauuuacgguccccagacgccgccguugguugcccccaacggcgacgucggggucgacgggauggugaucaacuuggcuaccguucuggccgggacggugacgaacccguucaacaacggguacuuccaggguccgccggaggcgccgcuggaggcggugagcgcguguaccg
	.(((((....((.(((((((((((.(((((....(((((((.((((.((.((((((((..(((..((((((...(((((.(((.....(((.((((.((((.(((((((((......))))))))).))))))))))).)))..))))).......)))))).)))..)))))))).)).))))..(((((((....)))))))............)))))))....))))).))).)).)))))).)).)))))

##################################################

##################################################
>LUSST1MD-Contig110--.496.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	4.360962	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaugccccggucaaugcgcuuggcc--guuc--caccag-ccgauuuacgguccccagacgccgccguugg
            ++++-++-++++++++--+++--+++++||+++-||+++++-|+++-----+++-++++-++++-+++++++++
            ++++-++-++++++++--+++-|+++++--+++---+++++--+++-||||+++|++++|++++-+++++++++
    REV:    caguggcagggccggucuugcc-aucgguucaacuagugguagggca----gcu-gggg-cugcagcggcaacc
	
	acgguaaaaaauucgcuuacgcuugggugggaaauucggugagucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuccaccagccgauuuacgguccccagacgccgccguugguugcccccaacggcgacgucggggucgacgggauggugaucaacuuggcuaccguucuggccgggacggugacgaacccguucaacaacggguacuuccaggguccgccggaggcgccgcuggaggcggugagcgcguguaccg
	.(((((....((.(((((((((((.(((((....(((((((.((((.((.((((((((..(((..((((((((.(((((.(((.....(((.((((.((((.(((((((((......))))))))).))))))))))).)))..)))))...)))..))))).)))..)))))))).)).))))..(((((((....)))))))............)))))))....))))).))).)).)))))).)).)))))

##################################################

##################################################
>LUSST1MD-Contig110--.505.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	4.360962	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaugccccggucaaugcgcuuggcc--guuc--caccag-ccgauuuacgguccccagacgccgccguugg
            ++++-++-++++++++--+++--+++++||+++-||+++++-|+++-----+++-++++-++++-+++++++++
            ++++-++-++++++++--+++-|+++++--+++---+++++--+++-||||+++|++++|++++-+++++++++
    REV:    caguggcagggccggucuugcc-aucgguucaacuagugguagggca----gcu-gggg-cugcagcggcaacc
	
	aauucgcuuacgcuugggugggaaauucggugagucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuccaccagccgauuuacgguccccagacgccgccguugguugcccccaacggcgacgucggggucgacgggauggugaucaacuuggcuaccguucuggccgggacggugacgaacccguucaacaacggguacuuccaggguccgccggaggcgccgcuggaggcggugagcgcgug
	.((.(((((((((((.(((((....(((((((.((((.((.((((((((..(((..((((((((.(((((.(((.....(((.((((.((((.(((((((((......))))))))).))))))))))).)))..)))))...)))..))))).)))..)))))))).)).))))..(((((((....)))))))............)))))))....))))).))).)).)))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSST1MD-Contig110--.505.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	4.12205733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuc----caccag-ccgauuuacgguccccagacgccgccguugg
            ++++-++-++++++++--+++--++++++---||||+++++-|+++-----+++-++++-++++-+++++++++
            ++++-++-++++++++--+++-|++++++-------+++++--+++-||||+++|++++|++++-+++++++++
    REV:    caguggcagggccggucuugcc-aucgguucaacuagugguagggca----gcu-gggg-cugcagcggcaacc
	
	aauucgcuuacgcuugggugggaaauucggugagucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuccaccagccgauuuacgguccccagacgccgccguugguugcccccaacggcgacgucggggucgacgggauggugaucaacuuggcuaccguucuggccgggacggugacgaacccguucaacaacggguacuuccaggguccgccggaggcgccgcuggaggcggugagcgcgug
	.((.(((((((((((.(((((....(((((((.((((.((.((((((((..(((..((((((...(((((.(((.....(((.((((.((((.(((((((((......))))))))).))))))))))).)))..))))).......)))))).)))..)))))))).)).))))..(((((((....)))))))............)))))))....))))).))).)).)))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSST1MD-Contig110--.508.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	4.360962	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaugccccggucaaugcgcuuggcc--guuc--caccag-ccgauuuacgguccccagacgccgccguugg
            ++++-++-++++++++--+++--+++++||+++-||+++++-|+++-----+++-++++-++++-+++++++++
            ++++-++-++++++++--+++-|+++++--+++---+++++--+++-||||+++|++++|++++-+++++++++
    REV:    caguggcagggccggucuugcc-aucgguucaacuagugguagggca----gcu-gggg-cugcagcggcaacc
	
	ucgcuuacgcuugggugggaaauucggugagucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuccaccagccgauuuacgguccccagacgccgccguugguugcccccaacggcgacgucggggucgacgggauggugaucaacuuggcuaccguucuggccgggacggugacgaacccguucaacaacggguacuuccaggguccgccggaggcgccgcuggaggcggugagcgc
	.(((((((((((.(((((....(((((((.((((.((.((((((((..(((..((((((((.(((((.(((.....(((.((((.((((.(((((((((......))))))))).))))))))))).)))..)))))...)))..))))).)))..)))))))).)).))))..(((((((....)))))))............)))))))....))))).))).)).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSST1MD-Contig110--.508.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	4.12205733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuc----caccag-ccgauuuacgguccccagacgccgccguugg
            ++++-++-++++++++--+++--++++++---||||+++++-|+++-----+++-++++-++++-+++++++++
            ++++-++-++++++++--+++-|++++++-------+++++--+++-||||+++|++++|++++-+++++++++
    REV:    caguggcagggccggucuugcc-aucgguucaacuagugguagggca----gcu-gggg-cugcagcggcaacc
	
	ucgcuuacgcuugggugggaaauucggugagucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuccaccagccgauuuacgguccccagacgccgccguugguugcccccaacggcgacgucggggucgacgggauggugaucaacuuggcuaccguucuggccgggacggugacgaacccguucaacaacggguacuuccaggguccgccggaggcgccgcuggaggcggugagcgc
	.(((((((((((.(((((....(((((((.((((.((.((((((((..(((..((((((...(((((.(((.....(((.((((.((((.(((((((((......))))))))).))))))))))).)))..))))).......)))))).)))..)))))))).)).))))..(((((((....)))))))............)))))))....))))).))).)).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSST1MD-Contig110--.516.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	4.360962	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaugccccggucaaugcgcuuggcc--guuc--caccag-ccgauuuacgguccccagacgccgccguugg
            ++++-++-++++++++--+++--+++++||+++-||+++++-|+++-----+++-++++-++++-+++++++++
            ++++-++-++++++++--+++-|+++++--+++---+++++--+++-||||+++|++++|++++-+++++++++
    REV:    caguggcagggccggucuugcc-aucgguucaacuagugguagggca----gcu-gggg-cugcagcggcaacc
	
	gcuugggugggaaauucggugagucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuccaccagccgauuuacgguccccagacgccgccguugguugcccccaacggcgacgucggggucgacgggauggugaucaacuuggcuaccguucuggccgggacggugacgaacccguucaacaacggguacuuccaggguccgccggaggcgccgcuggaggcggugagcgcg
	.(((.((((((...((.((...((((.((.((((((((..(((..((((((((.(((((.(((.....(((.((((.((((.(((((((((......))))))))).))))))))))).)))..)))))...)))..))))).)))..)))))))).)).))))..(((((((....)))))))....)).)).)))))).)))(((((((((....))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSST1MD-Contig110--.516.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	4.12205733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuc----caccag-ccgauuuacgguccccagacgccgccguugg
            ++++-++-++++++++--+++--++++++---||||+++++-|+++-----+++-++++-++++-+++++++++
            ++++-++-++++++++--+++-|++++++-------+++++--+++-||||+++|++++|++++-+++++++++
    REV:    caguggcagggccggucuugcc-aucgguucaacuagugguagggca----gcu-gggg-cugcagcggcaacc
	
	gcuugggugggaaauucggugagucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuccaccagccgauuuacgguccccagacgccgccguugguugcccccaacggcgacgucggggucgacgggauggugaucaacuuggcuaccguucuggccgggacggugacgaacccguucaacaacggguacuuccaggguccgccggaggcgccgcuggaggcggugagcgcg
	.(((.((((((...((.((...((((.((.((((((((..(((..((((((...(((((.(((.....(((.((((.((((.(((((((((......))))))))).))))))))))).)))..))))).......)))))).)))..)))))))).)).))))..(((((((....)))))))....)).)).)))))).)))(((((((((....))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSST1MD-Contig110--.529.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.02	MeanVal:	4.360962	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaugccccggucaaugcgcuuggcc--guuc--caccag-ccgauuuacgguccccagacgccgccguugg
            ++++-++-++++++++--+++--+++++||+++-||+++++-|+++-----+++-++++-++++-+++++++++
            ++++-++-++++++++--+++-|+++++--+++---+++++--+++-||||+++|++++|++++-+++++++++
    REV:    caguggcagggccggucuugcc-aucgguucaacuagugguagggca----gcu-gggg-cugcagcggcaacc
	
	auucggugagucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuccaccagccgauuuacgguccccagacgccgccguugguugcccccaacggcgacgucggggucgacgggauggugaucaacuuggcuaccguucuggccgggacggugacgaacccguucaacaacggguacuuccaggguccgccggaggcgccgcuggaggcggugagcgcg
	.(((((((.((((.((.((((((((..(((..((((((((.(((((.(((.....(((.((((.((((.(((((((((......))))))))).))))))))))).)))..)))))...)))..))))).)))..)))))))).)).))))..(((((((....)))))))............))))))).(((((((((....))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSST1MD-Contig110--.529.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	4.12205733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuc----caccag-ccgauuuacgguccccagacgccgccguugg
            ++++-++-++++++++--+++--++++++---||||+++++-|+++-----+++-++++-++++-+++++++++
            ++++-++-++++++++--+++-|++++++-------+++++--+++-||||+++|++++|++++-+++++++++
    REV:    caguggcagggccggucuugcc-aucgguucaacuagugguagggca----gcu-gggg-cugcagcggcaacc
	
	auucggugagucaaugccccggucaaugcgcuuggccguuccaccagccgauuuacgguccccagacgccgccguugguugcccccaacggcgacgucggggucgacgggauggugaucaacuuggcuaccguucuggccgggacggugacgaacccguucaacaacggguacuuccaggguccgccggaggcgccgcuggaggcggugagcgcg
	.(((((((.((((.((.((((((((..(((..((((((...(((((.(((.....(((.((((.((((.(((((((((......))))))))).))))))))))).)))..))))).......)))))).)))..)))))))).)).))))..(((((((....)))))))............))))))).(((((((((....))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSST3AD-T3-006-M12-31JULY2009-036--.155.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.0144726666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguuuggcucguuacuuu-------uaggcgag-cucgaacuc-----gagcuaga
            ++++++++++++++----|||||||+++++-++|+++++++++|||||++++-+++
            ++++++++++++++-----------+++++-++-+++++++++-----++++-+++
    REV:    ucaaaccgaguaguuaucaucaaucguucgguccgagcuugagcaaugcucguuuu
	
	ccgaacuucacuauccucaaguuuggcucguuacuuuuaggcgagcucgaacucgagcuagaaauauuuugcucguaacgaguucgagccuggcuugcuaacuacuauugaugagccaaacucaaacucaacuugaacuuugcucauuaaaacaguuugaugaguuccauuuuaagcuaaauuagaaguuuguacacugaaaaacaugaauaaagcuaaaaaaaaaaauuacaaguuucuaauuuuucucuauuaaaauaguuaaaauuaaauaauguaccacuuacauuuucauuagcagagccacaaauuauaugugauuuauuguau
	.((((((((..........((((((((((((((....(((((.(((((((((((((((.(((....))).)))).....))))))))).)).)))))...........)))))))))))))).........((((((....((((((((((....)))))))))).....))))))........))))))))((((.((((.............(((((....................(((((((...((((....))))..)))))))...((((((.....))))))....))))).....((((.......)))).)))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSST3AD-T3-006-M12-31JULY2009-036--.173.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.0144726666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aguuuggcucguuacuuu-------uaggcgag-cucgaacuc-----gagcuaga
            ++++++++++++++----|||||||+++++-++|+++++++++|||||++++-+++
            ++++++++++++++-----------+++++-++-+++++++++-----++++-+++
    REV:    ucaaaccgaguaguuaucaucaaucguucgguccgagcuugagcaaugcucguuuu
	
	aaguuuggcucguuacuuuuaggcgagcucgaacucgagcuagaaauauuuugcucguaacgaguucgagccuggcuugcuaacuacuauugaugagccaaacucaaacucaacuugaacuuugcucauuaaaacaguuugaugaguuccauuuuaagcuaaauuagaaguuuguacacugaaaaacaugaauaaagcuaaaaaaaaaaauuacaaguuucuaauuuuucucuauuaaaauaguuaaaauuaaauaauguaccacuuacauuuucauuagcagagccacaaauuauaugugauuuauuguauuauugaguc
	.((((((((((((((....(((((.(((((((((((((((.(((....))).)))).....))))))))).)).)))))...........))))))))))))))...((((((((((((....((((((((((....)))))))))).....))))))...............(((((.((((.............(((((....................(((((((...((((....))))..)))))))...((((((.....))))))....))))).....((((.......)))).)))).)))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSST3AD-T3-010-P14-31JULY2009-049--.679.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.75	MeanVal:	1.3283725	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cagagaaauugccagaacu-ggcaagauugcauugag
            +++++-+++++++++++--|+++-++---+++++-++
            +++++|+++++++++++---+++|++--|+++++-++
    REV:    gucuc-uuagcggucuucccucg-ucau-cguggguc
	
	ucagagaaauugccagaacuggcaagauugcauugagaagagaaaacugggugcuacugcucccuucuggcgauucucugc
	.(((((.(((((((((((..(((.((...(((((.((.........)).)))))..)))))...)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-001-P13-15SEP2009-049--.586.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.59	MeanVal:	0.884939166666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aacagcuagcuaauuaauc-----cuuuccaacucauaauugauu-auuuggu
            +++++++-+++++++++--|||||+++++++---------+++--|+++++++
            +++++++|+++++++++-------+++++++|||||||||+++---+++++++
    REV:    uugucga-ugauuaauucauucacgggaggu---------acuuguuaaaucg
	
	aaacagcuagcuaauuaauccuuuccaacucauaauugauuauuugguuuccagcuaaauuguucauggagggcacuuacuuaauuaguagcuguug
	.(((((((.(((((((((..(((((((.........(((..(((((((.....)))))))...)))))))))).......)))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-014-H17-15SEP2009-073--.501.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	0.269173333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugcgcacggcugugccugaucggugccuuuuugcguauggaggaugca-uggccgcgagugaucggugcgu-cuuug
            ++++++++++++++++----++--++++----+++++---+++++++++|++--++++++++--++-+++++|+++++
            ++++++++++++++++-|||++||++++-|||+++++|||+++++++++-++--++++++++--++|+++++-+++++
    REV:    ggugugugccgguacgc---ag--gcggu---acgcg---uuucugcguggcuagugcuugccggc-acgcaugagac
	
	uuugcgcacggcugugccugaucggugccuuuuugcguauggaggaugcauggccgcgagugaucggugcgucuuugcgcacagaguacgcacggccguucgugaucggugcgucuuugcgcauggcggacgcauggccguguguggucagcgcgucuuuuccuugcgugaucaguguguccuugcgagguuggaugcuguacgacuugcaaaucuuguaagug
	.((((((((((((((((....((..((((....(((((...(((((((((((..((((((((..((.((((((((((....))))).)))))))..))))))))..)).)))))))))))))).)))))).))))))))))))))))...((((((((...(((((((.(((......)))..)))))))..)))))).))...(((((((.....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-014-H17-15SEP2009-073--.501.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	0.277756666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugcgcacggcugugccugaucggugccuuuuugcguauggaggaugca-uggccgcgagugaucggugcgu-cuuug
            +++++++++++--+++----++--++++----+++++---+++++++++|++--++++++++--++-+++++|+++++
            +++++++++++--+++-|||++||++++-|||+++++|||+++++++++-++--++++++++--++|+++++-+++++
    REV:    ggugugugccgguacgc---ag--gcggu---acgcg---uuucugcguggcuagugcuugccggc-acgcaugagac
	
	uuugcgcacggcugugccugaucggugccuuuuugcguauggaggaugcauggccgcgagugaucggugcgucuuugcgcacagaguacgcacggccguucgugaucggugcgucuuugcgcauggcggacgcauggccguguguggucagcgcgucuuuuccuugcgugaucaguguguccuugcgagguuggaugcuguacgacuugcaaaucuuguaagug
	.(((((((((((..(((....((..((((....(((((...(((((((((((..((((((((..((.((((((((((....))))).)))))))..))))))))..)).)))))))))))))).)))))).)))..)))))))))))...((((((((...(((((((.(((......)))..)))))))..)))))).))...(((((((.....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-014-H17-15SEP2009-073--.501.2	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0.302064666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcgcacggcugugccugaucggugccuuuuugcguauggaggaugca-uggccgcgagugaucggugcgu-cuuug
            ++++++++++++++----++--++++----+++++---+++++++++|++--++++++++--++-+++++|+++++
            ++++++++++++++-|||++||++++-|||+++++|||+++++++++-++--++++++++--++|+++++-+++++
    REV:    ugugugccgguacgc---ag--gcggu---acgcg---uuucugcguggcuagugcuugccggc-acgcaugagac
	
	uuugcgcacggcugugccugaucggugccuuuuugcguauggaggaugcauggccgcgagugaucggugcgucuuugcgcacagaguacgcacggccguucgugaucggugcgucuuugcgcauggcggacgcauggccguguguggucagcgcgucuuuuccuugcgugaucaguguguccuugcgagguuggaugcuguacgacuugcaaaucuuguaagug
	...((((((((((((((....((..((((....(((((...(((((((((((..((((((((..((.((((((((((....))))).)))))))..))))))))..)).)))))))))))))).)))))).)))))))))))))).((((((..((((...(((((((.(((......)))..)))))))..)))))))).)).(((((((.....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-014-H17-15SEP2009-073--.555.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-0.911676500000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguacgcacggccguucgugaucg--gugcgu
            ++-+++++++++++++-+++--+++||++++++
            ++-+++++++++++++-+++||+++--++++++
    REV:    cuggugugugccgguacgca--ggcgguacgcg
	
	cgcgagugaucggugcgucuuugcgcacagaguacgcacggccguucgugaucggugcgucuuugcgcauggcggacgcauggccguguguggucagcgcgucuuuuccuugcgugaucaguguguccuugcgagguuggaugcuguacgacuugcaaaucuuguaagugaauuaugucagaacauuuauac
	.((((((.....((((((....)))))).((.(((((((((((((.(((..(((((((((....))))))..)))))).))))))))))))).))...((((((...(((((((.(((......)))..)))))))..))))))......))))))......((((((((.............)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-014-H17-15SEP2009-073--.567.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-0.911676500000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguacgcacggccguucgugaucg--gugcgu
            ++-+++++++++++++-+++--+++||++++++
            ++-+++++++++++++-+++||+++--++++++
    REV:    cuggugugugccgguacgca--ggcgguacgcg
	
	gugcgucuuugcgcacagaguacgcacggccguucgugaucggugcgucuuugcgcauggcggacgcauggccguguguggucagcgcgucuuuuccuugcgugaucaguguguccuugcgagguuggaugcuguacgacuugcaaaucuuguaagug
	((((((....)))))).((.(((((((((((((.(((..(((((((((....))))))..)))))).))))))))))))).))...((((((...(((((((.(((......)))..)))))))..))))))......(((((((.....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-014-H17-15SEP2009-073--.583.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-0.911676500000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguacgcacggccguucgugaucg--gugcgu
            ++-+++++++++++++-+++--+++||++++++
            ++-+++++++++++++-+++||+++--++++++
    REV:    cuggugugugccgguacgca--ggcgguacgcg
	
	agaguacgcacggccguucgugaucggugcgucuuugcgcauggcggacgcauggccguguguggucagcgcgucuuuuccuugcgugaucaguguguccuugcgagguuggaugcuguacgacuugcaaaucuuguaagug
	.((.(((((((((((((.(((..(((((((((....))))))..)))))).))))))))))))).))...((((((...(((((((.(((......)))..)))))))..))))))......(((((((.....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-014-H17-15SEP2009-073--.586.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-1.97619333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uacgcacggccguucgugaucg--gugcgu
            +++++++++++++-+++--+++||++++++
            +++++++++++++-+++||+++--++++++
    REV:    gugugugccgguacgca--ggcgguacgcg
	
	guacgcacggccguucgugaucggugcgucuuugcgcauggcggacgcauggccguguguggucagcgcgucuuuuccuugcgugaucaguguguccuugcgagguuggaugcuguacgacuugcaaaucuuguaagug
	.(((((((((((((.(((..(((((((((....))))))..)))))).)))))))))))))....((((((((...(((((((.(((......)))..)))))))..)))))).))...(((((((.....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-014-H17-15SEP2009-073--.586.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.32	MeanVal:	-1.97619333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uacgcacggccguucgugaucg--gugcgu
            +++++++++++++-+++--+++||++++++
            +++++++++++++-+++||+++--++++++
    REV:    gugugugccgguacgca--ggcgguacgcg
	
	guacgcacggccguucgugaucggugcgucuuugcgcauggcggacgcauggccguguguggucagcgcgucuuuuccuugcgugaucaguguguccuugcgagguuggaugcuguacgacuugcaaaucuuguaagug
	.(((((((((((((.(((..(((((((((....))))))..)))))).)))))))))))))......((((((...(((((((.(((......)))..)))))))..))))))......(((((((.....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-014-O08-15SEP2009-018--.535.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	5.514113	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggggagggguaaagaaaaagcauacgagagugaaacagccuuguugaggguggcagaggagagcagagaugc-acc
            +++++++++----++++-++---+++++++-++-------+++--+++++---+++++++++-+++--++--|+++
            +++++++++----++++-++|||+++++++|++|||||||+++--+++++---+++++++++-+++--++---+++
    REV:    cuucuucccucuacuuuauc---uguuuuc-cu-------aacuucucucuuaguuuccucuagucgaugagaugg
	
	aggggagggguaaagaaaaagcauacgagagugaaacagccuuguugaggguggcagaggagagcagagaugcaccauuuagguagaguagcugaucuccuuugauucucucuucaauccuuuugucuauuucaucucccuucuuca
	.(((((((((....((((.((...(((((((.((.......(((..(((((...(((((((((.(((..((..(((.....)))...))..))).)))))))))...)))))..)))))))))))))).))))....))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-017-J06-15SEP2009-023--.752.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	-1.186155	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggggugucuuguc-ggcagcaau--gcagggu
            +++-+++++++++--|+++++++--||++-++++
            +++-+++++++++---+++++++----++-++++
    REV:    cacgccacggaguucuuugucgugggucggucua
	
	guggggugucuugucggcagcaaugcaggguuaugaucuggcugggugcuguuucuugaggcaccgcaca
	(((.(((((((((..(((((((..((.((((....)))).))....)))))))...))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-017-J06-15SEP2009-023--.756.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.36	MeanVal:	-2.17954822222222	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugucuuguc-ggcagcaau--gcagggu
            +++++++++--|+++++++--||++-++++
            +++++++++---+++++++----++-++++
    REV:    ccacggaguucuuugucgugggucggucua
	
	ggugucuugucggcagcaaugcaggguuaugaucuggcugggugcuguuucuugaggcaccg
	(((((((((..(((((((..((.((((....)))).))....)))))))...))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-020-J18-15SEP2009-071--.418.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	-1.77532416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccaagccuauuggccg---accuaugggagguccacau-ggc
            +++++++++--+++-++|||+++---+++++++++----|+++
            +++++++++||+++-++---+++|||+++++++++-----+++
    REV:    ugguuugga--accugccagugg---uccuccgggggaucccg
	
	ugccaagccuauuggccgaccuaugggagguccacauggcgaccgcccuagggggccuccuggugaccguccaagguuuggug
	.(((((((((..(((.(((((...(((((((((....(((....))).....))))))))))))...)).)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-036-P03-15SEP2009-002--.371.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.280941	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuacag--cccugauuauaauguuguucuacgug--ac-aucgaggauggucgaaagg--agcggcauuugugg-cugcacag
            ++++-++-||++++----++++++++-----++++-||++|+++--+++-++++++----||++++++++--++++|++++++++
            ++++|++---++++----++++++++|||||++++---++-+++--+++|++++++------++++++++-|++++-++++++++
    REV:    cuaa-guauagggaauguuguuauag-----ugcgaaguguuagaaccu-cuaguuaaaguaucgucguac-cgucagacguguc
	
	agguuacagcccugauuauaauguuguucuacgugacaucgaggauggucgaaaggagcggcauuuguggcugcacagugagagacuggcucuggcuuucggucuaauccgaacgccggggagaagaagucccauccggauuauaaagaaucuucguaucugugcagacugccaugcugcuaugaaauugaucuccaagauugugaagcgugauauuguuguaagggauaugaaucgguuccaucacuuugaaaaugggacuugcucuuguggugauuauuggugauaauaagagugaa
	.((((.((.((((....((((((((.....((((.(((((..(((.((((((....((((((((..((((((((((((...........(((((((.(((((......))))).))))))).((((((((((.....)))))........)))))....)))))))).)))).))))))))......)))))))))..))).))...))))))))))))....))))...)))))).(((((((..........)))))))..((((((((.((.((.....)).)).))))))))...

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-036-P03-15SEP2009-002--.371.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0.320128	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguuacag--cccugauuauaauguuguucuacgug--ac-aucgaggauggucgaaagg--agcggcauuugugg-cugcacag
            ++++-++-||++++-++-++++++++-----++++-||++|+++--+++-++++++----||++++++++--++++|++++++++
            ++++|++---++++-++-++++++++|||||++++---++-+++--+++|++++++------++++++++-|++++-++++++++
    REV:    cuaa-guauagggaauguuguuauag-----ugcgaaguguuagaaccu-cuaguuaaaguaucgucguac-cgucagacguguc
	
	agguuacagcccugauuauaauguuguucuacgugacaucgaggauggucgaaaggagcggcauuuguggcugcacagugagagacuggcucuggcuuucggucuaauccgaacgccggggagaagaagucccauccggauuauaaagaaucuucguaucugugcagacugccaugcugcuaugaaauugaucuccaagauugugaagcgugauauuguuguaagggauaugaaucgguuccaucacuuugaaaaugggacuugcucuuguggugauuauuggugauaauaagagugaa
	.((((.((.((((.((.((((((((.....((((.(((((..(((.((((((....((((((((..((((((((((((...........(((((((.(((((......))))).))))))).((((((((((.....)))))........)))))....)))))))).)))).))))))))......)))))))))..))).))...)))))))))))).)).))))...)))))).(((((((..........)))))))..((((((((.((.((.....)).)).))))))))...

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-036-P03-15SEP2009-002--.399.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.63	MeanVal:	0.389598499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uacgug--ac-aucgaggauggucgaaagg--agcggcauuugugg-cugcacag
            +++++-||++|+++--+++-++++++----||++++++++--++++|++++++++
            +++++---++-+++--+++|++++++------++++++++-|++++-++++++++
    REV:    gugcgaaguguuagaaccu-cuaguuaaaguaucgucguac-cgucagacguguc
	
	cuacgugacaucgaggauggucgaaaggagcggcauuuguggcugcacagugagagacuggcucuggcuuucggucuaauccgaacgccggggagaagaagucccauccggauuauaaagaaucuucguaucugugcagacugccaugcugcuaugaaauugaucuccaagauugugaagcgugauauuguuguaagggauaugaaucgguuccaucacuuugaaaaugggacuugcucuuguggugauuauuggugauaauaagagugaaaugguguuuauauucu
	.(((((.(((((..(((.((((((....((((((((..((((((((((((...........(((((((.(((((......))))).))))))).((((((((((.....)))))........)))))....)))))))).)))).))))))))......)))))))))..))).))...)))))............(((((((((((.((((((((..........)))))))).((((((((.((.((.....)).)).))))))))........)))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-043-J07-15SEP2009-024--.365.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.92	MeanVal:	0.971549999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcauucuuccuggggaaggcuuuggcagaagugcu
            +++-++++++++++---++++++++------++++
            +++|++++++++++|||++++++++---|||++++
    REV:    ugu-agaaggaccu---ucgaaaccuaa---acga
	
	ugcauucuuccuggggaaggcuuuggcagaagugcugaacgagaggauugaaucugcaguaggggagguucugaguacuauuggaaagcuccaaucugagcagcagaagcaaauccaaagcuuccaggaagaugug
	.(((.((((((((((...((((((((......((((...(((.....)))..(((((..(((.((((.((((((......))))))..))))...)))....)))))))))...))))))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-043-J07-15SEP2009-024--.369.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.72	MeanVal:	0.344591333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuuccuggggaaggcuuuggcagaagugcu
            ++++++++++---++++++++------++++
            ++++++++++|||++++++++---|||++++
    REV:    agaaggaccu---ucgaaaccuaa---acga
	
	uucuuccuggggaaggcuuuggcagaagugcugaacgagaggauugaaucugcaguaggggagguucugaguacuauuggaaagcuccaaucugagcagcagaagcaaauccaaagcuuccaggaagau
	.((((((((((...((((((((......((((...(((.....)))..(((((..(((.((((.((((((......))))))..))))...)))....)))))))))...)))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-046-F02-15SEP2009-011--.399.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	1.286256	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggua----gguuggcuauguucuccauguucggauucuucguucaggcua
            ++++-||||+++--++++-++++++++----+++-++++---+++-++-++
            ++++-----+++--++++-++++++++-|||+++|++++-||+++-++|++
    REV:    gccgcuacaccagucgguucaagagguu---gcc-aggga--aaggcc-au
	
	acgguagguuggcuauguucuccauguucggauucuucguucaggcuauuguuaccggaaagggaccguuggagaacuuggcugaccacaucgccga
	.((((.(((..((((.((((((((....(((.((((...(((.((.((....)))).))).))))))).)))))))).))))..))).....)))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.595.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	2.69781866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcucuaugugucauucgggagcuacgcccacgugacuaaauccg
            ++++++++---------+++-++++--++++++++-+++--++++
            ++++++++--|||||||+++|++++-|++++++++|+++--++++
    REV:    augaggugau-------ucc-cgaua-gggugcac-gauagaggu
	
	ucuaagccaaguggcucggugcucuaugugucauucgggagcuacgcccacgugacuaaauccgaccucguggagauagcacgugggauagcccuuaguggaguaa
	.((.((((....)))).))((((((((.........(((.((((..((((((((.(((..((((......))))..))))))))))).)))))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-046-O01-15SEP2009-001--.613.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.40	MeanVal:	2.69781866666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugcucuaugugucauucgggagcuacgcccacgugacuaaauccg
            ++++++++---------+++-++++--++++++++-+++--++++
            ++++++++--|||||||+++|++++-|++++++++|+++--++++
    REV:    augaggugau-------ucc-cgaua-gggugcac-gauagaggu
	
	gugcucuaugugucauucgggagcuacgcccacgugacuaaauccgaccucguggagauagcacgugggauagcccuuaguggaguaa
	.((((((((.........(((.((((..((((((((.(((..((((......))))..))))))))))).)))))))..)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-048-I18-15SEP2009-071--.245.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.0222133333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucgacg--ggaug-aucagcgucaucgcucacgagcuggcggaggugacgagc
            +++--++||++++-|+++---+++++++++--++-+++---++++-++++++++
            +++--++--++++--+++--|+++++++++--++-+++-||++++-++++++++
    REV:    uagaggcagccuaaguagcc-caguaguggccgcauggu--ccucaacuguucg
	
	uucgccuggccgacuuacuccggcggaaagccgccgccgaacaacaacauuaugaagucccccaacggagacgcuggaaucgacgggaugaucagcgucaucgcucacgagcuggcggaggugacgagcaacccgcuugucaacuccugguacgccggugaugacccgaugaauccgacggagaucgcggacuugugcuugggagucuacggcacuggagccggcggcggguacguuggccaggugau
	.(((((((((((((.(((((.(((.....)))(((((((...............((((((.(((.((....)).))).(((..((((((.(((...(((((((((..((.(((...((((.((((((((.....)))))))).)))).))).))..)))))))))..)))..))))..))..)))...))))))..((((.((.((.....)).)).)))))))))))))))).))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-049-N23-24SEP2009-084--.509.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	2.607627	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaaucucagccaacuaucauc-gag-cuacagaguuu-----guacuuac
            +++++++++---++++++++++|+++|+++++++++++|||||++++++++
            +++++++++|||++++++++++-+++-+++++++++++-----++++++++
    REV:    cguuagagu---uugauaguaguuucggguguuucgaaaccguuauggaug
	
	cauggcgauugcaaucucagccaacuaucaucgagcuacagaguuuguacuuacguuaagguagguauugccaaagcuuugugggcuuugaugauaguuugagauugcggagagugguagggaaugaagccauuugguccguuuguaguauagaaaugaaauuuaaaagcauugucuaguuuguuguaaauuuucucccuaauggaucuuuugauccagauugucuaguugucaua
	.((((((((((((((((((...((((((((((((((((((((((((((((((((......)))))))).....))))))))))).))).))))))))))))))))))).((.(((..((((((.....(((....)))...................((((((((.((((........))))....)))))))).)))))).((((((....)))))).))).)).))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-049-N23-24SEP2009-084--.516.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.68	MeanVal:	2.880405	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uugcaaucucagccaacuaucauc-gag-cuacagaguuu-----guacuuac
            +++++++++++---++++++++++|+++|+++++++++++|||||++++++++
            +++++++++++|||++++++++++-+++-+++++++++++-----++++++++
    REV:    ggcguuagagu---uugauaguaguuucggguguuucgaaaccguuauggaug
	
	auugcaaucucagccaacuaucaucgagcuacagaguuuguacuuacguuaagguagguauugccaaagcuuugugggcuuugaugauaguuugagauugcggagagugguagggaaugaagccauuugguccguuuguaguauagaaaugaaauuuaaaagcauugucuaguuuguuguaaauuuucucccuaauggaucuuuugauccagauugucuaguugucauagauaga
	.(((((((((((...((((((((((((((((((((((((((((((((......)))))))).....))))))))))).))).))))))))))))))))))))).......((((((.....(((....)))...................((((((((.((((........))))....)))))))).)))))).((((((....))))))..(((((((.......))))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-049-N23-24SEP2009-084--.519.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.76	MeanVal:	2.607627	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcaaucucagccaacuaucauc-gag-cuacagaguuu-----guacuuac
            +++++++++---++++++++++|+++|+++++++++++|||||++++++++
            +++++++++|||++++++++++-+++-+++++++++++-----++++++++
    REV:    cguuagagu---uugauaguaguuucggguguuucgaaaccguuauggaug
	
	gcaaucucagccaacuaucaucgagcuacagaguuuguacuuacguuaagguagguauugccaaagcuuugugggcuuugaugauaguuugagauugcggagagugguagggaaugaagccauuugguccguuuguaguauagaaaugaaauuuaaaagcauugucuaguuuguuguaaauuuucucccuaauggaucuuuugauccagauugucuaguugucauagauaga
	(((((((((...((((((((((((((((((((((((((((((((......)))))))).....))))))))))).))).))))))))))))))))))).........((((((.....(((....)))...................((((((((.((((........))))....)))))))).)))))).((((((....))))))..(((((((.......))))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-050-D20-24SEP2009-078--.299.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	5.90958166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccuuugguggaaugaucuuug----cccuuguuuacugcacugcuggcaucucagguggucauauuaacccagc--ggugacguuugggcu--guucuuggcgagga
            ++++++++------+++++++-||||++++++-------+++-++--+++++-++++++++--++---+++--++||+++++-++--++++-||+++++++-++++++
            ++++++++||||||+++++++-----++++++--|||||+++|++--+++++-++++++++--++---+++-|++--+++++-++-|++++---+++++++-++++++
    REV:    uggagacu------cuaggaaguuuagggaacua-----gug-uggucguggugucuaccgagguucgugga-cguacuacuacau-cuugugucgggaacaguuccu
	
	uccaaggccccuucaaugugcuccacuguugguauucaggggauugcuugggccuuugguggaaugaucuuugcccuuguuuacugcacugcuggcaucucagguggucauauuaacccagcggugacguuugggcuguucuuggcgaggaagcuguccuugacaagggcuguguucuacaucaucaugcaggugcuuggagccaucuguggugcuggugugaucaagggauuugaaggaucucagagguaugagaugaaaggcgguggugcuaacguuguggcugguggcuacaccaagggugauggucuuggugcugagauuauuggca
	.((((((((((..((((((((.((((((((..((((((((......)))).((((((((......(((((((.((((((.......(((.((..(((((.((((((((..((...(((..(((((((.((..((((.(((((((.((((((.....)))))).)))))))...)))).)).)))))..)).)))...))..)))))))).)))))..)))))..)))))).....)))))))))))))))....))))...)))))))).))..)))))).)).(((((....)))))........)))))))).(((((.....))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-050-D20-24SEP2009-078--.299.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	4.336456	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccuucaaugu--gcuccacuguugguauucaggggauugcuugggccuuugguggaaugaucuuug----cccuuguuuacugcacugcuggcaucucagguggucauauuaacccagc--ggugacguuugggcu--guucuuggcgagga
            ++--++++++||++-++++++++----++++--------+++--++++++++------+++++++-||||++++++-------+++-++--+++++-++++++++--++---+++--++||+++++-++--++++-||+++++++-++++++
            ++-|++++++--++-++++++++-|||++++-|||||||+++--++++++++||||||+++++++-----++++++--|||||+++|++--+++++-++++++++--++---+++-|++--+++++-++-|++++---+++++++-++++++
    REV:    ggu-guugcaaucgugguggcgga---aagua-------gaguauggagacu------cuaggaaguuuagggaacua-----gug-uggucguggugucuaccgagguucgugga-cguacuacuacau-cuugugucgggaacaguuccu
	
	uccaaggccccuucaaugugcuccacuguugguauucaggggauugcuugggccuuugguggaaugaucuuugcccuuguuuacugcacugcuggcaucucagguggucauauuaacccagcggugacguuugggcuguucuuggcgaggaagcuguccuugacaagggcuguguucuacaucaucaugcaggugcuuggagccaucuguggugcuggugugaucaagggauuugaaggaucucagagguaugagaugaaaggcgguggugcuaacguuguggcugguggcuacaccaagggugauggucuuggugcugagauuauuggca
	.((((((((((..((((((((.((((((((....((((........(((..((((((((......(((((((.((((((.......(((.((..(((((.((((((((..((...(((..(((((((.((..((((.(((((((.((((((.....)))))).)))))))...)))).)).)))))..)).)))...))..)))))))).)))))..)))))..)))))).....)))))))))))))))..))).)))).)))))))).))..)))))).)).(((((....)))))........)))))))).(((((.....))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-050-D20-24SEP2009-078--.311.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.71	MeanVal:	5.90958166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccuuugguggaaugaucuuug----cccuuguuuacugcacugcuggcaucucagguggucauauuaacccagc--ggugacguuugggcu--guucuuggcgagga
            ++++++++------+++++++-||||++++++-------+++-++--+++++-++++++++--++---+++--++||+++++-++--++++-||+++++++-++++++
            ++++++++||||||+++++++-----++++++--|||||+++|++--+++++-++++++++--++---+++-|++--+++++-++-|++++---+++++++-++++++
    REV:    uggagacu------cuaggaaguuuagggaacua-----gug-uggucguggugucuaccgagguucgugga-cguacuacuacau-cuugugucgggaacaguuccu
	
	ucaaugugcuccacuguugguauucaggggauugcuugggccuuugguggaaugaucuuugcccuuguuuacugcacugcuggcaucucagguggucauauuaacccagcggugacguuugggcuguucuuggcgaggaagcuguccuugacaagggcuguguucuacaucaucaugcaggugcuuggagccaucuguggugcuggugugaucaagggauuugaaggaucucagagguaugagaugaaaggcgguggugcuaacguuguggcugguggcuacaccaagggugauggucuuggugcugagauuauuggca
	.((((((((.((((((((..((((((((......)))).((((((((......(((((((.((((((.......(((.((..(((((.((((((((..((...(((..(((((((.((..((((.(((((((.((((((.....)))))).)))))))...)))).)).)))))..)).)))...))..)))))))).)))))..)))))..)))))).....)))))))))))))))....))))...)))))))).))..))))))..((..((((((.((((((((.......))))))))...)).))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-050-D20-24SEP2009-078--.311.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	4.21047333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caaugu--gcuccacuguugguauucaggggauugcuugggccuuugguggaaugaucuuug----cccuuguuuacugcacugcuggcaucucagguggucauauuaacccagc--ggugacguuugggcu--guucuuggcgagga
            ++++++||++-++++++++----++++--------+++--++++++++------+++++++-||||++++++-------+++-++--+++++-++++++++--++---+++--++||+++++-++--++++-||+++++++-++++++
            ++++++--++-++++++++-|||++++-|||||||+++--++++++++||||||+++++++-----++++++--|||||+++|++--+++++-++++++++--++---+++-|++--+++++-++-|++++---+++++++-++++++
    REV:    guugcaaucgugguggcgga---aagua-------gaguauggagacu------cuaggaaguuuagggaacua-----gug-uggucguggugucuaccgagguucgugga-cguacuacuacau-cuugugucgggaacaguuccu
	
	ucaaugugcuccacuguugguauucaggggauugcuugggccuuugguggaaugaucuuugcccuuguuuacugcacugcuggcaucucagguggucauauuaacccagcggugacguuugggcuguucuuggcgaggaagcuguccuugacaagggcuguguucuacaucaucaugcaggugcuuggagccaucuguggugcuggugugaucaagggauuugaaggaucucagagguaugagaugaaaggcgguggugcuaacguuguggcugguggcuacaccaagggugauggucuuggugcugagauuauuggca
	.((((((((.((((((((....((((........(((..((((((((......(((((((.((((((.......(((.((..(((((.((((((((..((...(((..(((((((.((..((((.(((((((.((((((.....)))))).)))))))...)))).)).)))))..)).)))...))..)))))))).)))))..)))))..)))))).....)))))))))))))))..))).)))).)))))))).))..))))))..((..((((((.((((((((.......))))))))...)).))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-056-N03-15SEP2009-004--.417.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.43	MeanVal:	2.71805216666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aca-aaaugga----aguacaguuccag--auagagauug
            +++|+++++++||||+++-+++---+++||++++++++++
            +++-+++++++----+++|+++---+++--++++++++++
    REV:    ugucuuuaccucuuuuca-gucugcguccaugucuuugac
	
	aacaaaauggaaguacaguuccagauagagauugaugucaguuucuguaccugcgucugacuuuucuccauuucugug
	.(((((((((((((.(((...(((((((((((((....))))))))))..)))...))))))....))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-056-N03-15SEP2009-004--.420.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.47	MeanVal:	1.04703066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aaaugga----aguacaguuccag--auagagauug
            +++++++||||+++-+++---+++||++++++++++
            +++++++----+++|+++---+++--++++++++++
    REV:    uuuaccucuuuuca-gucugcguccaugucuuugac
	
	aaaauggaaguacaguuccagauagagauugaugucaguuucuguaccugcgucugacuuuucuccauuuc
	.((((((((((.(((...(((((((((((((....))))))))))..)))...))))))....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSST4AD-T3-061-J19-15SEP2009-072--.579.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.61	MeanVal:	-1.7682165	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguuuugucc-ccugcau----gucc-gauuuugg
            ++++++++--|+++++++||||++++|+++--+++
            ++++++++---+++++++----++++-+++--+++
    REV:    acgagauauacggacgugugagcaggucuggcacc
	
	uuguuuuguccccugcauguccgauuuugguagcucagugaugugaugaugaacuaugugauuuuguggguucagcaacuggguauacagaguacuacuuugauccacggucuggacgagugugcaggcauauagagcauuggaaugugcccaaaauggcacuucuaaa
	.((((((((..((((((((((((((..(((..(((((((..(((.....(((((((((......))))).))))))))))))))...(((((.....)))))..)))..))).))))....)))))))...))))))))((((((.(((((......))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-Contig1146--.694.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.04	MeanVal:	-3.47861	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guacucacccuuugagucaaucgcauggugcgacau
            ++-+++--+++++-++-------+++++++++++++
            ++-+++--+++++-++---||||+++++++++++++
    REV:    cgcgagaagggagguccua----guaccauguugua
	
	aguacucacccuuugagucaaucgcauggugcgacauguugaaaauguuguaccaugauccuggagggaagagcgca
	.((.(((..(((((.((.......(((((((((((((.......)))))))))))))...)).)))))..))).)).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-Contig1146--.697.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	-3.453443	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucacccuuugagucaaucgcauggugcgacau
            +++--+++++-++-------+++++++++++++
            +++--+++++-++---||||+++++++++++++
    REV:    gagaagggagguccua----guaccauguugua
	
	acucacccuuugagucaaucgcauggugcgacauguugaaaauguuguaccaugauccuggagggaagagc
	.(((..(((((.((.......(((((((((((((.......)))))))))))))...)).)))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-Contig1732--.391.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	-1.488257	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gguaag--gccauuuggaguguugcugccaccaguuu
            +++++-||++++---++++---++++++++++-++++
            +++++---++++|||++++-||++++++++++|++++
    REV:    ccguuuaauggu---ccucu--gugguggugg-caag
	
	gguaaggccauuuggaguguugcugccaccaguuuuuaagaacggugguggugucuccugguaauuugccagcucuucucuuccugagua
	(((((.((((...((((...((((((((((.((((....)))))))))))))).))))))))...))))).((((..........)))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-Contig37--.413.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	0.313885833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggu-aaugauguggggugggaccaauaaguga-caaau--ugccaa-uugggauagcau
            ++++|+++++-++++---++++++----+++--|+++++||++++++|+++-++++++++
            ++++-+++++|++++-||++++++-|||+++---+++++--++++++-+++-++++++++
    REV:    cccgcuuacu-cauuu--cccuggg---uuaaagguuuagaacgguugaguguugucgua
	
	gcuggauguacuaaucacuacugcucuuuucaauuagcaaaugggaauugguggcuauauuagcaaauggguaaugauguggggugggaccaauaagugacaaauugccaauugggauagcaugcuuaaugcuguugugaguuggcaagauuuggaaauugggucccuuuacucauucgcccuucacaugcauaucagcauaugcaua
	(((((((((((((((..(((.((((..........))))..)))..)))))))..))).)))))....(((((((((.((((...((((((....(((..((((((((((((((.((((((((.....)))))))).))).))))))..)))))...))).)))))).))))))))).)))).....((((((((....)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-Contig37--.455.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	0.313885833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggu-aaugauguggggugggaccaauaaguga-caaau--ugccaa-uugggauagcau
            ++++|+++++-++++---++++++----+++--|+++++||++++++|+++-++++++++
            ++++-+++++|++++-||++++++-|||+++---+++++--++++++-+++-++++++++
    REV:    cccgcuuacu-cauuu--cccuggg---uuaaagguuuagaacgguugaguguugucgua
	
	gggaauugguggcuauauuagcaaauggguaaugauguggggugggaccaauaagugacaaauugccaauugggauagcaugcuuaaugcuguugugaguuggcaagauuuggaaauugggucccuuuacucauucgcccuucacaugcauaucagcauaugcauacuccuuacucucuucaucuuuuucucccu
	((((...((((((((...))))....(((((((((.((((...((((((....(((..((((((((((((((.((((((((.....)))))))).))).))))))..)))))...))).)))))).))))))))).)))).....((((((((....))))))))...............))))......)))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-Contig37--.462.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	0.313885833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggu-aaugauguggggugggaccaauaaguga-caaau--ugccaa-uugggauagcau
            ++++|+++++-++++---++++++----+++--|+++++||++++++|+++-++++++++
            ++++-+++++|++++-||++++++-|||+++---+++++--++++++-+++-++++++++
    REV:    cccgcuuacu-cauuu--cccuggg---uuaaagguuuagaacgguugaguguugucgua
	
	gguggcuauauuagcaaauggguaaugauguggggugggaccaauaagugacaaauugccaauugggauagcaugcuuaaugcuguugugaguuggcaagauuuggaaauugggucccuuuacucauucgcccuucacaugcauaucagcauaugcauacuccuuacucucuucaucu
	((((((((...))))....(((((((((.((((...((((((....(((..((((((((((((((.((((((((.....)))))))).))).))))))..)))))...))).)))))).))))))))).)))).....((((((((....))))))))...............)))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-Contig37--.481.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	0.313885833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggu-aaugauguggggugggaccaauaaguga-caaau--ugccaa-uugggauagcau
            ++++|+++++-++++---++++++----+++--|+++++||++++++|+++-++++++++
            ++++-+++++|++++-||++++++-|||+++---+++++--++++++-+++-++++++++
    REV:    cccgcuuacu-cauuu--cccuggg---uuaaagguuuagaacgguugaguguugucgua
	
	ggguaaugauguggggugggaccaauaagugacaaauugccaauugggauagcaugcuuaaugcuguugugaguuggcaagauuuggaaauugggucccuuuacucauucgcccuucacaugcauaucagcauaugcaua
	(((((((((.((((...((((((....(((..((((((((((((((.((((((((.....)))))))).))).))))))..)))))...))).)))))).))))))))).)))).....((((((((....)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-Contig37--.488.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	0.393674166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaccaauaaguga-caaau--ugccaa-uugggauagcau
            ++++++----+++--|+++++||++++++|+++-++++++++
            ++++++-|||+++---+++++--++++++-+++-++++++++
    REV:    cccuggg---uuaaagguuuagaacgguugaguguugucgua
	
	gauguggggugggaccaauaagugacaaauugccaauugggauagcaugcuuaaugcuguugugaguuggcaagauuuggaaauugggucccuuuacucauucgcccuucacaugcauaucagcauaugcauacuccuuacucucuucaucu
	((((.((((.((((((....(((..((((((((((((((.((((((((.....)))))))).))).))))))..)))))...))).))))))....................((((((((....))))))))..........)))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-Contig37--.491.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	0.393674166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaccaauaaguga-caaau--ugccaa-uugggauagcau
            ++++++----+++--|+++++||++++++|+++-++++++++
            ++++++-|||+++---+++++--++++++-+++-++++++++
    REV:    cccuggg---uuaaagguuuagaacgguugaguguugucgua
	
	guggggugggaccaauaagugacaaauugccaauugggauagcaugcuuaaugcuguugugaguuggcaagauuuggaaauugggucccuuuacucauucgcccuucacaugcauaucagcauaugcauacuccuuacu
	((((((.((((((....(((..((((((((((((((.((((((((.....)))))))).))).))))))..)))))...))).))))))....................((((((((....))))))))...)))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-Contig37--.498.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	0.393674166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gggaccaauaaguga-caaau--ugccaa-uugggauagcau
            ++++++----+++--|+++++||++++++|+++-++++++++
            ++++++-|||+++---+++++--++++++-+++-++++++++
    REV:    cccuggg---uuaaagguuuagaacgguugaguguugucgua
	
	gggaccaauaagugacaaauugccaauugggauagcaugcuuaaugcuguugugaguuggcaagauuuggaaauugggucccuuuacucauucgcccuucacaugcauaucagcauaugcaua
	((((((....(((..((((((((((((((.((((((((.....)))))))).))).))))))..)))))...))).))))))....................((((((((....)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-Contig407--.435.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucguagacgugguuaggaaggucgu--ugaucccgagcuugcauuc
            ++++-----+++-+++++--+++++||++-+++-++++++++--++
            ++++|||||+++-+++++--+++++--++|+++-++++++++||++
    REV:    agcg-----accuguccucacggcgggac-aggucuugaacg--ag
	
	uuccaggcccaucaccuccaucuccgcgagggccgucgauuaggaugacaucccaaucgacaucguagacgugguuaggaaggucguugaucccgagcuugcauucggagaagagcaaguucuggacagggcggcacuccuguccagcgagcuccuucgcggaggcgaggagcuccuucaugucggagaccuuggugguguacuggauaucgaaaacgucgauguccggguggaucuccucgaaguaggcugcguaguagcgguuuuccucgac
	.((((....(((((((....((((((((((((..(((((((.((((...)))).))))))).((((.....(((.(((((..(((((((.(((.((((((((..((......)))))))))).)))))..)))))..))))).)))))))...)))))))))))).((((..((((........)))).)))))))))))..(((((((((((.....))))))))))).)))).....((((...(((((((......)))))))...)))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-Contig407--.438.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucguagacgugguuaggaaggucgu--ugaucccgagcuugcauuc
            ++++-----+++-+++++--+++++||++-+++-++++++++--++
            ++++|||||+++-+++++--+++++--++|+++-++++++++||++
    REV:    agcg-----accuguccucacggcgggac-aggucuugaacg--ag
	
	caggcccaucaccuccaucuccgcgagggccgucgauuaggaugacaucccaaucgacaucguagacgugguuaggaaggucguugaucccgagcuugcauucggagaagagcaaguucuggacagggcggcacuccuguccagcgagcuccuucgcggaggcgaggagcuccuucaugucggagaccuuggugguguacuggauaucgaaaacgucgauguccggguggaucuccucgaaguaggcugcguaguagcgguuuuccucgac
	.((..(((.((((.((..(((((((((((..(((((((.((((...)))).))))))).((((.....(((.(((((..(((((((.(((.((((((((..((......)))))))))).)))))..)))))..))))).)))))))...)))))))))))..((((..((((........)))).)))))).))))..(((((((((((.....))))))))))).)))..))..((((...(((((((......)))))))...)))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-Contig407--.442.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-0.796794	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucguagacgugguuaggaaggucguuga-ucccgagcuugcauuc
            ++++-----+++-+++++--++++++--|+++-++++++++--++
            ++++|||||+++-+++++--++++++---+++-++++++++||++
    REV:    agcg-----accuguccucacggcgggacaggucuugaacg--ag
	
	cccaucaccuccaucuccgcgagggccgucgauuaggaugacaucccaaucgacaucguagacgugguuaggaaggucguugaucccgagcuugcauucggagaagagcaaguucuggacagggcggcacuccuguccagcgagcuccuucgcggaggcgaggagcuccuucaugucggagaccuuggugguguacuggauaucgaaaacgucgauguccggguggaucuccucgaaguaggcugcguaguagcgguuuuccucgac
	.(((.((((.((..(((((((((((..(((((((.((((...)))).))))))).((((.....(((.(((((..((((((..(((.((((((((..((......)))))))))).)))...))))))..))))).)))))))...)))))))))))..((((..((((........)))).)))))).))))..(((((((((((.....))))))))))).)))......((((...(((((((......)))))))...)))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-Contig407--.442.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucguagacgugguuaggaaggucgu--ugaucccgagcuugcauuc
            ++++-----+++-+++++--+++++||++-+++-++++++++--++
            ++++|||||+++-+++++--+++++--++|+++-++++++++||++
    REV:    agcg-----accuguccucacggcgggac-aggucuugaacg--ag
	
	cccaucaccuccaucuccgcgagggccgucgauuaggaugacaucccaaucgacaucguagacgugguuaggaaggucguugaucccgagcuugcauucggagaagagcaaguucuggacagggcggcacuccuguccagcgagcuccuucgcggaggcgaggagcuccuucaugucggagaccuuggugguguacuggauaucgaaaacgucgauguccggguggaucuccucgaaguaggcugcguaguagcgguuuuccucgac
	.(((.((((.((..(((((((((((..(((((((.((((...)))).))))))).((((.....(((.(((((..(((((((.(((.((((((((..((......)))))))))).)))))..)))))..))))).)))))))...)))))))))))..((((..((((........)))).)))))).))))..(((((((((((.....))))))))))).)))......((((...(((((((......)))))))...)))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-Contig407--.446.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-0.796794	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucguagacgugguuaggaaggucguuga-ucccgagcuugcauuc
            ++++-----+++-+++++--++++++--|+++-++++++++--++
            ++++|||||+++-+++++--++++++---+++-++++++++||++
    REV:    agcg-----accuguccucacggcgggacaggucuugaacg--ag
	
	ucaccuccaucuccgcgagggccgucgauuaggaugacaucccaaucgacaucguagacgugguuaggaaggucguugaucccgagcuugcauucggagaagagcaaguucuggacagggcggcacuccuguccagcgagcuccuucgcggaggcgaggagcuccuucaugucggagaccuuggugguguacuggauaucgaaaacgucgauguccggguggaucuccucgaaguaggcugcguaguagcgguuuuccucgac
	.((((.((..(((((((((((..(((((((.((((...)))).))))))).((((.....(((.(((((..((((((..(((.((((((((..((......)))))))))).)))...))))))..))))).)))))))...)))))))))))..((((..((((........)))).)))))).))))..(((((((((((.....)))))))))))..........((((...(((((((......)))))))...)))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-Contig407--.446.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucguagacgugguuaggaaggucgu--ugaucccgagcuugcauuc
            ++++-----+++-+++++--+++++||++-+++-++++++++--++
            ++++|||||+++-+++++--+++++--++|+++-++++++++||++
    REV:    agcg-----accuguccucacggcgggac-aggucuugaacg--ag
	
	ucaccuccaucuccgcgagggccgucgauuaggaugacaucccaaucgacaucguagacgugguuaggaaggucguugaucccgagcuugcauucggagaagagcaaguucuggacagggcggcacuccuguccagcgagcuccuucgcggaggcgaggagcuccuucaugucggagaccuuggugguguacuggauaucgaaaacgucgauguccggguggaucuccucgaaguaggcugcguaguagcgguuuuccucgac
	.((((.((..(((((((((((..(((((((.((((...)))).))))))).((((.....(((.(((((..(((((((.(((.((((((((..((......)))))))))).)))))..)))))..))))).)))))))...)))))))))))..((((..((((........)))).)))))).))))..(((((((((((.....)))))))))))..........((((...(((((((......)))))))...)))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-Contig407--.455.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-0.796794	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucguagacgugguuaggaaggucguuga-ucccgagcuugcauuc
            ++++-----+++-+++++--++++++--|+++-++++++++--++
            ++++|||||+++-+++++--++++++---+++-++++++++||++
    REV:    agcg-----accuguccucacggcgggacaggucuugaacg--ag
	
	ucuccgcgagggccgucgauuaggaugacaucccaaucgacaucguagacgugguuaggaaggucguugaucccgagcuugcauucggagaagagcaaguucuggacagggcggcacuccuguccagcgagcuccuucgcggaggcgaggagcuccuucaugucggagaccuuggugguguacuggauaucgaaaacgucgauguccggguggaucuccucgaaguaggcugcguaguagcgguuuucc
	.(((((((((((..(((((((.((((...)))).))))))).((((.....(((.(((((..((((((..(((.((((((((..((......)))))))))).)))...))))))..))))).)))))))...))))))))))).(((((((.(((............(((.....)))...(((((((((((.....)))))))))))..))).)))))))....(((((((......)))))))...

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-Contig407--.455.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucguagacgugguuaggaaggucgu--ugaucccgagcuugcauuc
            ++++-----+++-+++++--+++++||++-+++-++++++++--++
            ++++|||||+++-+++++--+++++--++|+++-++++++++||++
    REV:    agcg-----accuguccucacggcgggac-aggucuugaacg--ag
	
	ucuccgcgagggccgucgauuaggaugacaucccaaucgacaucguagacgugguuaggaaggucguugaucccgagcuugcauucggagaagagcaaguucuggacagggcggcacuccuguccagcgagcuccuucgcggaggcgaggagcuccuucaugucggagaccuuggugguguacuggauaucgaaaacgucgauguccggguggaucuccucgaaguaggcugcguaguagcgguuuucc
	.(((((((((((..(((((((.((((...)))).))))))).((((.....(((.(((((..(((((((.(((.((((((((..((......)))))))))).)))))..)))))..))))).)))))))...))))))))))).(((((((.(((............(((.....)))...(((((((((((.....)))))))))))..))).)))))))....(((((((......)))))))...

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-Contig992--.623.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.39	MeanVal:	0.46618	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggu----gc-uuauuugga-ggucuauggauguguucuggcuuaauacuuggaa
            +++||||++|++++++---|++--++++++++++++-+++++------++++++
            +++----++-++++++----++-|++++++++++++-+++++||||||++++++
    REV:    ccgauaucgaaguaaaaaugccu-guaucugcacgauaccga------agccuu
	
	cggugcuuauuuggaggucuauggauguguucuggcuuaauacuuggaauggguuccgaagccauagcacgucuauguccguaaaaaugaagcuauagcca
	.(((((((((((...((..((((((((((((.(((((......((((((....))))))))))).)))))))))))).))....)))))).))....))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-Contig992--.627.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	0.669359166666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gc-uuauuugga-ggucuauggauguguucuggcuuaauacuuggaa
            ++|++++++---|++--++++++++++++-+++++------++++++
            ++-++++++----++-|++++++++++++-+++++||||||++++++
    REV:    cgaaguaaaaaugccu-guaucugcacgauaccga------agccuu
	
	gcuuauuuggaggucuauggauguguucuggcuuaauacuuggaauggguuccgaagccauagcacgucuauguccguaaaaaugaagcu
	((((((((...((..((((((((((((.(((((......((((((....))))))))))).)))))))))))).))....)))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-002-F04-12FEB2007-022--.321.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.22	MeanVal:	2.49308366666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugcuauauuc-agcuuucau-gucauggcagauagugcuug
            +++++++-+++|+++---+++|+++++---++++++++--++
            +++++++|+++-+++-||+++-+++++---++++++++||++
    REV:    gaugaug-aagaucgu--guaguagugaauucugucac--ac
	
	ucaaguacgcguucauaaaaugcaucgcugcuacaagcugcuauauucagcuuucaugucauggcagauagugcuuggaaacacacugucuuaagugaugaugugcuagaaguaguaggcaccgagaaacuguacucaaaccaccaauguagcagcccuugu
	.((((...(((((.....)))))...(((((((((..(((((((.((((((...((((((((...((((((((..((....))))))))))...))))).))).))).)))))))))).....(((........)))..........))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-002-F04-12FEB2007-022--.328.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.22	MeanVal:	2.49308366666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugcuauauuc-agcuuucau-gucauggcagauagugcuug
            +++++++-+++|+++---+++|+++++---++++++++--++
            +++++++|+++-+++-||+++-+++++---++++++++||++
    REV:    gaugaug-aagaucgu--guaguagugaauucugucac--ac
	
	cgcguucauaaaaugcaucgcugcuacaagcugcuauauucagcuuucaugucauggcagauagugcuuggaaacacacugucuuaagugaugaugugcuagaaguaguaggcaccgagaaacuguacucaaaccaccaauguagcagcc
	.(((((.....)))))...(((((((((..(((((((.((((((...((((((((...((((((((..((....))))))))))...))))).))).))).)))))))))).....(((........)))..........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-002-F04-12FEB2007-022--.341.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.22	MeanVal:	2.49308366666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugcuauauuc-agcuuucau-gucauggcagauagugcuug
            +++++++-+++|+++---+++|+++++---++++++++--++
            +++++++|+++-+++-||+++-+++++---++++++++||++
    REV:    gaugaug-aagaucgu--guaguagugaauucugucac--ac
	
	ugcaucgcugcuacaagcugcuauauucagcuuucaugucauggcagauagugcuuggaaacacacugucuuaagugaugaugugcuagaaguaguaggcaccgagaaacuguacucaaaccaccaauguagcagcccuuguc
	.(((..(((((((((..(((((((.((((((...((((((((...((((((((..((....))))))))))...))))).))).))).)))))))))).....(((........)))..........)))))))))...))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-002-F04-12FEB2007-022--.346.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.22	MeanVal:	2.49308366666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cugcuauauuc-agcuuucau-gucauggcagauagugcuug
            +++++++-+++|+++---+++|+++++---++++++++--++
            +++++++|+++-+++-||+++-+++++---++++++++||++
    REV:    gaugaug-aagaucgu--guaguagugaauucugucac--ac
	
	cgcugcuacaagcugcuauauucagcuuucaugucauggcagauagugcuuggaaacacacugucuuaagugaugaugugcuagaaguaguaggcaccgagaaacuguacucaaaccaccaauguagcagcc
	.(((((((((..(((((((.((((((...((((((((...((((((((..((....))))))))))...))))).))).))).)))))))))).....(((........)))..........))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-002-F04-12FEB2007-022--.356.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.31	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcuuu---caugucauggc---agauagugcuug
            +++++|||++++++++-++|||++++++++--++
            +++++---++++++++-++---++++++++||++
    REV:    ugaagaucguguaguagugaauucugucac--ac
	
	agcugcuauauucagcuuucaugucauggcagauagugcuuggaaacacacugucuuaagugaugaugugcuagaaguaguaggcaccgagaaacuguacucaaaccaccaauguagcagcc
	.(((((((((((..(((((((((((((.((((((((((..((....))))))))))...)).))))))))...)))))....((....(((........)))...))...))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-017-A05-27FEB2007-047--.371.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.103191666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cguggau--gacgccgucgggucgggugaggucgucg
            +++-++-||+++--++++++++++--+++++++++++
            +++-++---+++-|++++++++++--+++++++++++
    REV:    gcaacuuuuuuga-gcagcccaguaggcucuagcagu
	
	uucaaccgguuuguucucggaucuacuucgggagcccccucggggagcacggcggagauggaucugaggcuucuccggcgguugaaauccuccuggacggacugagggacgauaagcugguugaugccguggaugacgccgucgggucgggugaggucgucgggcuugacgaucucggaugacccgacgaguuuuuucaacga
	.(((((((((((((((((((((((((((((...(((((....))).))....))))).)))))))))).....(((..(((((....(((....)))..)))))..))).))))))))))))))...(((.((.(((..((((((((((..(((((((((((....)))))))))))..)))))))))).)))...)).))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-017-A05-27FEB2007-047--.437.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.0854406666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggau-gacgccgucgggucgggugaggucgucg
            ++++-|+++--++++++++++--+++++++++++
            ++++--+++-|++++++++++--+++++++++++
    REV:    acuuuuuuga-gcagcccaguaggcucuagcagu
	
	aggcuucuccggcgguugaaauccuccuggacggacugagggacgauaagcugguugaugccguggaugacgccgucgggucgggugaggucgucgggcuugacgaucucggaugacccgacgaguuuuuucaa
	.(((.((.(((((.((((...(((((((....))...))))).))))..)))))..)).))).((((.(((..((((((((((..(((((((((((....)))))))))))..)))))))))).)))..)))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-017-A05-27FEB2007-047--.475.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.0854406666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggau-gacgccgucgggucgggugaggucgucg
            ++++-|+++--++++++++++--+++++++++++
            ++++--+++-|++++++++++--+++++++++++
    REV:    acuuuuuuga-gcagcccaguaggcucuagcagu
	
	agggacgauaagcugguugaugccguggaugacgccgucgggucgggugaggucgucgggcuugacgaucucggaugacccgacgaguuuuuucaa
	..((.((((......))))...)).((((.(((..((((((((((..(((((((((((....)))))))))))..)))))))))).)))..)))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-017-A05-27FEB2007-047--.475.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.0854406666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggau-gacgccgucgggucgggugaggucgucg
            ++++-|+++--++++++++++--+++++++++++
            ++++--+++-|++++++++++--+++++++++++
    REV:    acuuuuuuga-gcagcccaguaggcucuagcagu
	
	agggacgauaagcugguugaugccguggaugacgccgucgggucgggugaggucgucgggcuugacgaucucggaugacccgacgaguuuuuucaa
	..............(((....))).((((.(((..((((((((((..(((((((((((....)))))))))))..)))))))))).)))..)))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-017-A05-27FEB2007-047--.479.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.0854406666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggau-gacgccgucgggucgggugaggucgucg
            ++++-|+++--++++++++++--+++++++++++
            ++++--+++-|++++++++++--+++++++++++
    REV:    acuuuuuuga-gcagcccaguaggcucuagcagu
	
	acgauaagcugguugaugccguggaugacgccgucgggucgggugaggucgucgggcuugacgaucucggaugacccgacgaguuuuuucaacga
	.((.......(((....))).((((.(((..((((((((((..(((((((((((....)))))))))))..)))))))))).)))..)))).)).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-017-A05-27FEB2007-047--.489.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.0854406666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggau-gacgccgucgggucgggugaggucgucg
            ++++-|+++--++++++++++--+++++++++++
            ++++--+++-|++++++++++--+++++++++++
    REV:    acuuuuuuga-gcagcccaguaggcucuagcagu
	
	gguugaugccguggaugacgccgucgggucgggugaggucgucgggcuugacgaucucggaugacccgacgaguuuuuucaa
	(((....))).((((.(((..((((((((((..(((((((((((....)))))))))))..)))))))))).)))..)))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-017-A05-27FEB2007-047--.497.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.51	MeanVal:	0.103191666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cguggau--gacgccgucgggucgggugaggucgucg
            +++-++-||+++--++++++++++--+++++++++++
            +++-++---+++-|++++++++++--+++++++++++
    REV:    gcaacuuuuuuga-gcagcccaguaggcucuagcagu
	
	ccguggaugacgccgucgggucgggugaggucgucgggcuugacgaucucggaugacccgacgaguuuuuucaacga
	.(((.((.(((..((((((((((..(((((((((((....)))))))))))..)))))))))).)))...)).))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-017-C08-27FEB2007-060--.627.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	-1.7352575	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuggcugcuacaugaccaucaaguacucgu
            +++++---++---+++---++++++++++++
            +++++--|++-||+++|||++++++++++++
    REV:    ugaccca-gaa--acu---aguucaugagcg
	
	uacuggcugcuacaugaccaucaaguacucgucgaccaugcgaguacuugaucaaagacccaguu
	.(((((...((...(((...((((((((((((.......))))))))))))))).))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-019-F07-26FEB2007-053--.452.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-0.675822666666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuu-----gggu---gcggagcugaugaucgagguucuc-gc
            ++++|||||++++|||++++++++++-----+++++++++|++
            ++++-----++++---++++++++++--|||+++++++++-++
    REV:    cagauucuucccgcucugcuuuggcuuu---uuccaagagucg
	
	cguuugggugcggagcugaugaucgagguucucgcucugcugagaaccuuuuucgguuucgucucgcccuucuuagaca
	.((((((((((((((((((.....(((((((((((...)).)))))))))..))))))))))...)))).....)))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-019-F07-26FEB2007-053--.452.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-0.796761333333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuu-----gggu---gcggagcugaugaucgagguucucg
            ++++|||||++++|||++++++++++-----++++++++++
            ++++-----++++---++++++++++--|||++++++++++
    REV:    cagauucuucccgcucugcuuuggcuuu---uuccaagagu
	
	cguuugggugcggagcugaugaucgagguucucgcucugcugagaaccuuuuucgguuucgucucgcccuucuuagaca
	.((((((((((((((((((.....((((((((((......))))))))))..))))))))))...)))).....)))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-064-H10-28FEB2007-066--.300.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuguaugcaacug-ggccagggcaucugcuaaua
            +++++++--+++++|+++++++++-----++++++
            +++++++--+++++-+++++++++-||||++++++
    REV:    aggcaugguuuggcacugguuucga----gguugu
	
	agguuacgaccugaggcuugagguuaccaucuguaugcaacugggccagggcaucugcuaauaaaguuguuggagcuuuggucacgguuugguacggagauggcagugccggaggaggaggcugagauuuguauaucugagcaugaguugcaucauggucaucuucguugauguaguucaauuccuccaccggagca
	.(((...(((((........)))))))).(((((((..((((((((((((((.....((((((....)))))).))))))))).)))))..))))))).......((.((((.((((((.(((.((((......)))).))).(((..((((((((((......)))).))))))..)))..)))))).)))).)).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-064-H10-28FEB2007-066--.306.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaucu--guaugcaacug-ggccagggcaucugcuaaua
            ++++++||++++--+++++|+++++++++-----++++++
            ++++++--++++--+++++-+++++++++-||||++++++
    REV:    gguagaggcaugguuuggcacugguuucga----gguugu
	
	cgaccugaggcuugagguuaccaucuguaugcaacugggccagggcaucugcuaauaaaguuguuggagcuuuggucacgguuugguacggagauggcagugccggaggaggaggcugagauuuguauaucugagcaugaguugcaucauggucaucuucguugauguaguucaauuccuccaccggagca
	.(((((........))))).((((((((((..((((((((((((((.....((((((....)))))).))))))))).)))))..))))..))))))..((.((((.((((((.(((.((((......)))).))).(((..((((((((((......)))).))))))..)))..)))))).)))).)).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-064-H10-28FEB2007-066--.309.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.603040499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaccaucuguaugcaacug-ggccagggcaucugcuaaua
            ++++---+++++++--+++++|+++++++++-----++++++
            ++++--|+++++++--+++++-+++++++++-||||++++++
    REV:    cgguag-aggcaugguuuggcacugguuucga----gguugu
	
	ccugaggcuugagguuaccaucuguaugcaacugggccagggcaucugcuaauaaaguuguuggagcuuuggucacgguuugguacggagauggcagugccggaggaggaggcugagauuuguauaucugagcaugaguugcaucauggucaucuucguugauguaguucaauuccuccaccggagcaacag
	.(((..((.....((((...(((((((..((((((((((((((.....((((((....)))))).))))))))).)))))..)))))))..))))....((((.((((((.(((.((((......)))).))).(((..((((((((((......)))).))))))..)))..)))))).)))).))..)))

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-064-H10-28FEB2007-066--.322.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	0.603040499999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuaccaucuguaugcaacug-ggccagggcaucugcuaaua
            ++++---+++++++--+++++|+++++++++-----++++++
            ++++--|+++++++--+++++-+++++++++-||||++++++
    REV:    cgguag-aggcaugguuuggcacugguuucga----gguugu
	
	guuaccaucuguaugcaacugggccagggcaucugcuaauaaaguuguuggagcuuuggucacgguuugguacggagauggcagugccggaggaggaggcugagauuuguauaucugagcaugaguugcaucauggucaucuucguugauguaguucaauuccuccaccggagca
	((((...(((((((..((((((((((((((.....((((((....)))))).))))))))).)))))..)))))))..)))).((.((((.((((((.(((.((((......)))).))).(((..((((((((((......)))).))))))..)))..)))))).)))).)).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-064-H10-28FEB2007-066--.325.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaucu--guaugcaacug-ggccagggcaucugcuaaua
            ++++++||++++--+++++|+++++++++-----++++++
            ++++++--++++--+++++-+++++++++-||||++++++
    REV:    gguagaggcaugguuuggcacugguuucga----gguugu
	
	accaucuguaugcaacugggccagggcaucugcuaauaaaguuguuggagcuuuggucacgguuugguacggagauggcagugccggaggaggaggcugagauuuguauaucugagcaugaguugcaucauggucaucuucguugauguaguucaauuccuccaccggagca
	.((((((((((..((((((((((((((.....((((((....)))))).))))))))).)))))..))))..))))))..((.((((.((((((.(((.((((......)))).))).(((..((((((((((......)))).))))))..)))..)))))).)))).)).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-064-H10-28FEB2007-066--.328.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucuguaugcaacug-ggccagggcaucugcuaaua
            +++++++--+++++|+++++++++-----++++++
            +++++++--+++++-+++++++++-||||++++++
    REV:    aggcaugguuuggcacugguuucga----gguugu
	
	aucuguaugcaacugggccagggcaucugcuaauaaaguuguuggagcuuuggucacgguuugguacggagauggcagugccggaggaggaggcugagauuuguauaucugagcaugaguugcaucauggucaucuucguugauguaguucaauuccuccaccggagca
	.(((((((..((((((((((((((.....((((((....)))))).))))))))).)))))..))))))).......((.((((.((((((.(((.((((......)))).))).(((..((((((((((......)))).))))))..)))..)))))).)))).)).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-064-H10-28FEB2007-066--.332.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	-2.063276	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guaugcaacug-ggccagggcaucugcuaaua
            ++++--+++++|+++++++++-----++++++
            ++++--+++++-+++++++++-||||++++++
    REV:    caugguuuggcacugguuucga----gguugu
	
	guaugcaacugggccagggcaucugcuaauaaaguuguuggagcuuuggucacgguuugguacggagauggcagugccggaggaggaggcugagauuuguauaucugagcaugaguugcaucauggucaucuucguugauguaguucaauuccuccaccggagca
	((((..((((((((((((((.....((((((....)))))).))))))))).)))))..))))..........((.((((.((((((.(((.((((......)))).))).(((..((((((((((......)))).))))))..)))..)))))).)))).)).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-064-H10-28FEB2007-066--.334.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	-2.165614	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugca--acug-ggccagggcaucugcuaaua
            +++-||++++|+++++++++-----++++++
            +++---++++-+++++++++-||||++++++
    REV:    augguuuggcacugguuucga----gguugu
	
	augcaacugggccagggcaucugcuaauaaaguuguuggagcuuuggucacgguuugguacggagauggcagugccggaggaggaggcugagauuuguauaucugagcaugaguugcaucauggucaucuucguugauguaguucaauuccuccaccggagca
	.(((.(((((((((((((.....((((((....)))))).))))))))).))))...)))...........((.((((.((((((.(((.((((......)))).))).(((..((((((((((......)))).))))))..)))..)))))).)))).)).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.338.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.0797291666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguguuu----gacccaa---aaaugaucuuacg-ugcagcaugaagcaaggac
            ++++++++||||+++----|||++++++--+++++|+++--+++++-+++---++
            ++++++++----+++-------++++++-|+++++-+++-|+++++-+++---++
    REV:    cucguaaagaucuugccccuucuuuguuu-agugcaacgg-guauuauguggaug
	
	auaauuggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuugauuagaguguuugacccaaaaaugaucuuacgugcagcaugaagcaaggacuaguguagguguauuaugggcaacgugauuuguuucuuccccguucuagaaaugcucc
	.((((((((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..)))))))))))))).)))))(((((((((((....((((((..((((((((..(((((.(((...((....))...))).))))).))).))))).)))))).......)))....)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.343.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.0797291666666664	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaguguuu----gacccaa---aaaugaucuuacg-ugcagcaugaagcaaggac
            ++++++++||||+++----|||++++++--+++++|+++--+++++-+++---++
            ++++++++----+++-------++++++-|+++++-+++-|+++++-+++---++
    REV:    cucguaaagaucuugccccuucuuuguuu-agugcaacgg-guauuauguggaug
	
	uggucccguaauuuugguccggguuacauauugauuccgaaacuuccaaauguuacacacuggucucgaaacauaaauuucaguuucgggacggaugcguuacuuuuggaaguuucgagauggguauguaaucggacccaaaaguuaugggacuugauuagaguguuugacccaaaaaugaucuuacgugcagcaugaagcaaggacuaguguagguguauuaugggcaacgugauuuguuucuuccccguucuagaaaugcucc
	.(((((((((((((((((((.(((((((((((.((..(((((((((((((.((.((.((((.((((((((((..........)))))))))))).)).)).)).)))))))))))))..)).))))))))))))))))..))))))))))))))......(((((((((((....((((((..((((((((..(((((.(((...((....))...))).))))).))).))))).)))))).......)))....)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-126-E04-07MAR2007-024--.409.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.15	MeanVal:	-0.45318	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggggauaa-guugcggguggcg-gagcgaguccuggcacg
            ++++++++--|+++++-++++-++|++--------+++++++
            ++++++++---+++++-++++-++-++||||||||+++++++
    REV:    cucuccugcgguaacggcuacgguucu--------accgugc
	
	gaggggauaaguugcggguggcggagcgaguccuggcacgcauacgugccaucuuggcaucggcaauggcguccucucg
	((((((((..(((((.((((.((((........(((((((....))))))))).)).)))).)))))...)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-127-A06-07MAR2007-048--.382.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.38	MeanVal:	0.255636333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccua-gaggaga-gcuccau--ggcagcucu--------ggcugcag-ccgcg--gcc--ugagc
            +++--|++++++-|+++++--||++--++++-||||||||++++++++|+++++||+++||+++++
            +++---++++++--+++++----++-|++++---------++++++++-+++++--+++--+++++
    REV:    cgguagcuccucgaugaggcucucca-ugggcuugaagcuccgacgucaggugcgacggacacucg
	
	gccuagaggagagcuccauggcagcucuggcugcagccgcggccugagcugacagcucacaggcagcguggacugcagccucgaaguucggguaccucucggaguagcuccucgauggc
	(((..((((((.(((((..((..((((.(((((((((((((((((((((.....)))))..)))..))))).)))))))).........)))).))....)))))..))))))...)))

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-127-A06-07MAR2007-048--.386.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	0.0780373333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggaga-gcuccau--ggcagcucu--------ggcugcag-ccgcg--gcc--ugagc
            ++++++-|+++++--||++--++++-||||||||++++++++|+++++||+++||+++++
            ++++++--+++++----++-|++++---------++++++++-+++++--+++--+++++
    REV:    cuccucgaugaggcucucca-ugggcuugaagcuccgacgucaggugcgacggacacucg
	
	agaggagagcuccauggcagcucuggcugcagccgcggccugagcugacagcucacaggcagcguggacugcagccucgaaguucggguaccucucggaguagcuccucg
	.((((((.(((((..((..((((.(((((((((((((((((((((.....)))))..)))..))))).)))))))).........)))).))....)))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-127-E10-07MAR2007-072--.320.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.55	MeanVal:	0.031240333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggaguauac-ccaccgaauggcggggucu
            +++++-+++++|+++++-----+++++++++
            +++++|+++++-+++++---||+++++++++
    REV:    uaccu-auaugagguggaag--cgucucggg
	
	gagucggaggguucugagaggguggaguauacccaccgaauggcggggucugugucggagggcucugcgaagguggaguauauccauuggaugguggcguaggaucacgaacaacuuucacuccuccgaacucgcguucguugagacgagcaacggacga
	(((((((((((...((((((.(((((.((((((((((.....(((((((((........)))))))))...))))).))))))))))......((..(((......))).))..)))))).)))))))).))).(((((((((.......))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-143-F07-11MAR2007-053--.417.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.27	MeanVal:	0.0951173333333331	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagcucuccaugauggaggccaucaggaugagcccgagcaggaugguggcg-caguacc-acgac-gcugcgu
            +++++++++--------+++++++-++----++-++--++++++---++++|+++++++|+++++|++++-++
            +++++++++||||||||+++++++|++--||++|++--++++++--|++++-+++++++-+++++-++++|++
    REV:    cuugagggg--------cuggugg-ccgg--cg-gccuguucuagg-ucgcugucgugguuguugucgau-ca
	
	accgucgccgccaaggagucguccgacuccgacgagcucuccaugauggaggccaucaggaugagcccgagcaggaugguggcgcaguaccacgacgcugcgucagcuacuacuagcuguuguuggugcugucgcuggaucuuguccggcggccgguggucggggaguucaugaucggaggagaaagaaaagcggugaggga
	.((.(((((((...((((((....))))))...(((((((((........(((((((.((....((.((..((((((...((((((((((((((((((((.((........)))))).))))).))))))).))))..))))))..))))..)))))))))))))))))).....................))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-143-F07-11MAR2007-053--.417.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.120734	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccgac---gagcucuccaugauggaggccaucaggaugagcccgagcaggaugguggcg-caguacc-acgac-gcugcgu
            ++++++-|||+++++++++--------+++++++-++----++-++--++++++---++++|+++++++|+++++|++++-++
            ++++++----+++++++++||||||||+++++++|++--||++|++--++++++--|++++-+++++++-+++++-++++|++
    REV:    gaggcuaguacuugagggg--------cuggugg-ccgg--cg-gccuguucuagg-ucgcugucgugguuguugucgau-ca
	
	accgucgccgccaaggagucguccgacuccgacgagcucuccaugauggaggccaucaggaugagcccgagcaggaugguggcgcaguaccacgacgcugcgucagcuacuacuagcuguuguuggugcugucgcuggaucuuguccggcggccgguggucggggaguucaugaucggaggagaaagaaaagcggugaggga
	.((.(((((((...(((....)))..((((((.(((((((((........(((((((.((....((.((..((((((...((((((((((((((((((((.((........)))))).))))).))))))).))))..))))))..))))..))))))))))))))))))....))))))...........))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-163-D11-12MAR2007-089--.371.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	1.12102533333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcu-gaa--uucuagaucucgaaaucgagcuu
            +++|++-||++++--++++-++--++++++++
            +++-++---++++--++++|++--++++++++
    REV:    cggucuguagagaggugga-cuccggcucgaa
	
	gcugaauucuagaucucgaaaucgagcuuaagcagccgucucacccucugguggaaacggcugaauggcugaagcgaaagcaauagcaaugcuaauaaccaaaaaccagccaauuuuuggaauuagcauguaacugcaagcucggccucagguggagagaugucuggcu
	(((((.((((..((((.((..((((((((...(((((((.(((((....)))))..)))))))....((((..((....))..)))).((((((((..(((((((........))))))).))))))))........))))))))..))))))..))))...)).))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-174-C10-15MAR2007-076--.380.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	-0.499357833333334	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucg-cggcagugggucccugucccuuagggugggugaagucg---gcggggacgguggu
            ++++|+++-++--++++++++--+++---++++++-++-++++|||+++++++---++++
            ++++-+++|++--++++++++--+++---++++++|++-++++---+++++++--|++++
    REV:    cggcaguc-ucguucggggacguggguugucgcuu-cugcaguuauugcuccuaa-gccg
	
	agucgcggcagugggucccugucccuuagggugggugaagucggcggggacggugguguccggagccgaauccucguuauugacgucuucgcuguugggugcaggggcuugcucugacggc
	.(((((((.((..((((((((..(((...((((((.((.(((((((((((...((((.......))))..)))))))...)))).))))))))...)))..))))))))..))))).))))

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-174-C10-15MAR2007-076--.388.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.26	MeanVal:	-0.724563	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agugggucccugucccuuagggugggugaagucg---gcggggacgguggu
            ++--++++++++--+++---++++++-++-++++|||+++++++---++++
            ++--++++++++--+++---++++++|++-++++---+++++++--|++++
    REV:    ucguucggggacguggguugucgcuu-cugcaguuauugcuccuaa-gccg
	
	cagugggucccugucccuuagggugggugaagucggcggggacggugguguccggagccgaauccucguuauugacgucuucgcuguugggugcaggggcuugcuc
	.((..((((((((..(((...((((((.((.(((((((((((...((((.......))))..)))))))...)))).))))))))...)))..))))))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-174-C10-15MAR2007-076--.395.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	2.35175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugaagucggcggggacggugguguc-cgga-gccgaauccucguuauugacgucuucgcuguugggugcaggggcuugcucugacggc
            +++++---++++++-+++---++++++|+++-|+++++----+++--++---++++-+++++--++---++++++++++-++++++++++
            +++++---++++++-+++-||++++++-+++--+++++----+++--++|||++++-+++++--++|||++++++++++|++++++++++
    REV:    ccacugaugcugccgcugg--ucacggcgucgccgguugcgaaguuuua---gcggcagcggguac---cguucccgga-ggggcugccg
	
	ucccugucccuuagggugggugaagucggcggggacggugguguccggagccgaauccucguuauugacgucuucgcuguugggugcaggggcuugcucugacggcggcuugaggccgucggggaggcccuugccaugggcgacggcgauuuugaagcguuggccgcugcggcacuggucgccgucguagucaccg
	.(((((.....)))))..(((((...((((((.(((...(((((((((.(((((....(((..((...((((.(((((..((...((((((((((.((((((((((........))))))))))))))))))))))..))))).))))))..)))....)))))..))).)))))).))).))))))...))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-174-C10-15MAR2007-076--.401.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	2.35175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugaagucggcggggacggugguguc-cgga-gccgaauccucguuauugacgucuucgcuguugggugcaggggcuugcucugacggc
            +++++---++++++-+++---++++++|+++-|+++++----+++--++---++++-+++++--++---++++++++++-++++++++++
            +++++---++++++-+++-||++++++-+++--+++++----+++--++|||++++-+++++--++|||++++++++++|++++++++++
    REV:    ccacugaugcugccgcugg--ucacggcgucgccgguugcgaaguuuua---gcggcagcggguac---cguucccgga-ggggcugccg
	
	ucccuuagggugggugaagucggcggggacggugguguccggagccgaauccucguuauugacgucuucgcuguugggugcaggggcuugcucugacggcggcuugaggccgucggggaggcccuugccaugggcgacggcgauuuugaagcguuggccgcugcggcacuggucgccgucguagucaccg
	.(((...)))..(((((...((((((.(((...(((((((((.(((((....(((..((...((((.(((((..((...((((((((((.((((((((((........))))))))))))))))))))))..))))).))))))..)))....)))))..))).)))))).))).))))))...))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-174-C10-15MAR2007-076--.413.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.49	MeanVal:	2.35175	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugaagucggcggggacggugguguc-cgga-gccgaauccucguuauugacgucuucgcuguugggugcaggggcuugcucugacggc
            +++++---++++++-+++---++++++|+++-|+++++----+++--++---++++-+++++--++---++++++++++-++++++++++
            +++++---++++++-+++-||++++++-+++--+++++----+++--++|||++++-+++++--++|||++++++++++|++++++++++
    REV:    ccacugaugcugccgcugg--ucacggcgucgccgguugcgaaguuuua---gcggcagcggguac---cguucccgga-ggggcugccg
	
	ggugaagucggcggggacggugguguccggagccgaauccucguuauugacgucuucgcuguugggugcaggggcuugcucugacggcggcuugaggccgucggggaggcccuugccaugggcgacggcgauuuugaagcguuggccgcugcggcacuggucgccgucguagucaccg
	(((((...((((((.(((...(((((((((.(((((....(((..((...((((.(((((..((...((((((((((.((((((((((........))))))))))))))))))))))..))))).))))))..)))....)))))..))).)))))).))).))))))...))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-174-C10-15MAR2007-076--.419.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.19842316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgucuucgcuguugggugcaggggcuugcucugacggc
            ++++-+++++--++---++++++++++-++++++++++
            ++++-+++++--++|||++++++++++|++++++++++
    REV:    gcggcagcggguac---cguucccgga-ggggcugccg
	
	gucggcggggacggugguguccggagccgaauccucguuauugacgucuucgcuguugggugcaggggcuugcucugacggcggcuugaggccgucggggaggcccuugccaugggcgacggcgauuuugaagcguuggccgcugcggcacuggucgccgucguagucaccgga
	.((((.((..(((..((((.((((.((((...............((((.(((((..((...((((((((((.((((((((((........))))))))))))))))))))))..))))).)))).......((((.....)))).)))).)))).))))..)))..)).)))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-174-C10-15MAR2007-076--.428.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	-1.19842316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgucuucgcuguugggugcaggggcuugcucugacggc
            ++++-+++++--++---++++++++++-++++++++++
            ++++-+++++--++|||++++++++++|++++++++++
    REV:    gcggcagcggguac---cguucccgga-ggggcugccg
	
	gacggugguguccggagccgaauccucguuauugacgucuucgcuguugggugcaggggcuugcucugacggcggcuugaggccgucggggaggcccuugccaugggcgacggcgauuuugaagcguuggccgcugcggcacuggucgccgucgua
	.(((..((((.((((.((((...............((((.(((((..((...((((((((((.((((((((((........))))))))))))))))))))))..))))).)))).......((((.....)))).)))).)))).))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-174-C10-15MAR2007-076--.480.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.21	MeanVal:	-1.32607416666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugg-----gcgacggcgauuu-uga---agcg
            +++|||||++++++++++++-|++-|||++++
            +++-----++++++++++++--++----++++
    REV:    gccacugaugcugccgcuggucacggcgucgc
	
	gcaggggcuugcucugacggcggcuugaggccgucggggaggcccuugccaugggcgacggcgauuuugaagcguuggccgcugcggcacuggucgccgucguagucaccgg
	((((((((((.((((((((((........))))))))))))))))))))..(((((((((((((((.((.((((.....))))....))..)))))))))))).....))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-188-A09-17MAR2007-079--.382.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.22	MeanVal:	-1.00112833333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucgccgaggagcugauuccccu-ucaccgucgccgcc
            ++-++++------++++++++-|++++++--++++++
            ++-++++-----|++++++++--++++++||++++++
    REV:    ggaggcuaguac-uugaggggcugguggc--cggcgg
	
	gucgccgaggagcugauuccccuucaccgucgccgccaaggagucguccgacuccgacgagcucuccaugauggaggccaucaggaugagcccgagcaggaugguggcgcaguaccacgacgcugcgucagcuacuacuaagcuguuguuggugcugucgcuggaucuuguccggcggccgguggucggggaguucaugaucggagga
	.((.((((......((((((((.((((((..((((((..((((((....))))))..((.(((((((.((((((...))))))))).)))).)).(((((((...(((((((((((((((((((((....))........))).))))).))))))).))))..)))))))..))))))))))))..)))))))).....)))).)).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-188-A09-17MAR2007-079--.420.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.0873086666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagcucuccaugauggaggccaucaggaugagcccgagcaggaugguggcg-caguacc-acgac-gcu--------gc
            +++++++++--------+++++++-++----++-++--++++++---++++|+++++++|+++++|+++||||||||++
            +++++++++||||||||+++++++|++--||++|++--++++++--|++++-+++++++-+++++-+++--------++
    REV:    cuugagggg--------cuggugg-ccgg--cg-gccuguucuagg-ucgcugucgugguuguugucgaaucaucaucg
	
	aggagucguccgacuccgacgagcucuccaugauggaggccaucaggaugagcccgagcaggaugguggcgcaguaccacgacgcugcgucagcuacuacuaagcuguuguuggugcugucgcuggaucuuguccggcggccgguggucggggaguuca
	.((((((....))))))...(((((((((........(((((((.((....((.((..((((((...(((((((((((((((((((((....))........))).))))).))))))).))))..))))))..))))..)))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-188-A09-17MAR2007-079--.432.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.30	MeanVal:	0.106600666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cuccgac---gagcucuccaugauggaggccaucaggaugagcccgagcaggaugguggcg-caguacc-acgac-gcu--------gc
            ++++++-|||+++++++++--------+++++++-++----++-++--++++++---++++|+++++++|+++++|+++||||||||++
            ++++++----+++++++++||||||||+++++++|++--||++|++--++++++--|++++-+++++++-+++++-+++--------++
    REV:    gaggcuaguacuugagggg--------cuggugg-ccgg--cg-gccuguucuagg-ucgcugucgugguuguugucgaaucaucaucg
	
	acuccgacgagcucuccaugauggaggccaucaggaugagcccgagcaggaugguggcgcaguaccacgacgcugcgucagcuacuacuaagcuguuguuggugcugucgcuggaucuuguccggcggccgguggucggggaguucaugaucggagg
	.((((((.(((((((((........(((((((.((....((.((..((((((...(((((((((((((((((((((....))........))).))))).))))))).))))..))))))..))))..))))))))))))))))))....)))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-188-A09-17MAR2007-079--.439.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.25	MeanVal:	0.0873086666666665	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gagcucuccaugauggaggccaucaggaugagcccgagcaggaugguggcg-caguacc-acgac-gcu--------gc
            +++++++++--------+++++++-++----++-++--++++++---++++|+++++++|+++++|+++||||||||++
            +++++++++||||||||+++++++|++--||++|++--++++++--|++++-+++++++-+++++-+++--------++
    REV:    cuugagggg--------cuggugg-ccgg--cg-gccuguucuagg-ucgcugucgugguuguugucgaaucaucaucg
	
	cgagcucuccaugauggaggccaucaggaugagcccgagcaggaugguggcgcaguaccacgacgcugcgucagcuacuacuaagcuguuguuggugcugucgcuggaucuuguccggcggccgguggucggggaguuca
	.(((((((((........(((((((.((....((.((..((((((...(((((((((((((((((((((....))........))).))))).))))))).))))..))))))..))))..)))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-189-B04-17MAR2007-030--.356.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	-1.4578	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucaccggcgguagggucgaacucg-ccgaggagauggugacgg
            +++++++-+++++++++++---+++|++-+++++-+++++-+++
            +++++++-+++++++++++|||+++-++|+++++|+++++|+++
    REV:    uaguggugguuauuuuagu---ggcagg-uccuc-gucac-gcc
	
	gacgcaaugucggaaacgacaucgccggcggcgauucggaauugagcggcgguguaaucaccggcgguagggucgaacucgccgaggagauggugacggacaccgcacugcuccuggacggugauuuuauugguggugaugucg
	(((...((((((....))))))(((((.((.((((.....))))..)).)))))..(((((((.(((((((((((...(((((.(((((.(((((.(((...))))))))))))))).)))))))))))))).)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-189-B04-17MAR2007-030--.361.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	-1.4578	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucaccggcgguagggucgaacucg-ccgaggagauggugacgg
            +++++++-+++++++++++---+++|++-+++++-+++++-+++
            +++++++-+++++++++++|||+++-++|+++++|+++++|+++
    REV:    uaguggugguuauuuuagu---ggcagg-uccuc-gucac-gcc
	
	aaugucggaaacgacaucgccggcggcgauucggaauugagcggcgguguaaucaccggcgguagggucgaacucgccgaggagauggugacggacaccgcacugcuccuggacggugauuuuauugguggugaug
	.((((((....))))))(((((.((.((((.....))))..)).)))))..(((((((.(((((((((((...(((((.(((((.(((((.(((...))))))))))))))).)))))))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-189-B04-17MAR2007-030--.411.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	-1.4578	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucaccggcgguagggucgaacucg-ccgaggagauggugacgg
            +++++++-+++++++++++---+++|++-+++++-+++++-+++
            +++++++-+++++++++++|||+++-++|+++++|+++++|+++
    REV:    uaguggugguuauuuuagu---ggcagg-uccuc-gucac-gcc
	
	aaucaccggcgguagggucgaacucgccgaggagauggugacggacaccgcacugcuccuggacggugauuuuauugguggugaug
	.(((((((.(((((((((((...(((((.(((((.(((((.(((...))))))))))))))).)))))))))))))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-196-F04-17MAR2007-022--.566.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.385896	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaggauagucggc-aucg-cccuucuccugacc
            +++++++-++++++|+++-|+++++++++---++
            +++++++|++++++-+++--+++++++++|||++
    REV:    ccuucua-cggccgauaggaggggagagg---gg
	
	gccagccagcaucuuugccaaaaagaccguuguauccagcaucgccuuucuccuuaccgaaaagaggggagaggggaggauagccggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagucggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagccggcaucuucc
	(((...((((.(((((.....)))))..))))(((((....((.(((((((((((........))))))))))).)))))))...))).((.((((((((.........)))))))).))..(((((((.(((((((((.(((((((((...((.......)))))))))))..))).)))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-196-F04-17MAR2007-022--.566.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.385896	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaggauagucggc-aucg-cccuucuccugacc
            +++++++-++++++|+++-|+++++++++---++
            +++++++|++++++-+++--+++++++++|||++
    REV:    ccuucua-cggccgauaggaggggagagg---gg
	
	gccagccagcaucuuugccaaaaagaccguuguauccagcaucgccuuucuccuuaccgaaaagaggggagaggggaggauagccggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagucggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagccggcaucuucc
	(((.((((((.(((((.....)))))..))))(((((....((.(((((((((((........))))))))))).))))))))).))).((.((((((((.........)))))))).))..(((((((.(((((((((.(((((((((...((.......)))))))))))..))).)))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-196-F04-17MAR2007-022--.569.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.385896	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaggauagucggc-aucg-cccuucuccugacc
            +++++++-++++++|+++-|+++++++++---++
            +++++++|++++++-+++--+++++++++|||++
    REV:    ccuucua-cggccgauaggaggggagagg---gg
	
	agccagcaucuuugccaaaaagaccguuguauccagcaucgccuuucuccuuaccgaaaagaggggagaggggaggauagccggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagucggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagccggcaucuucc
	.(((.((.(((((.....)))))......(((((....((.(((((((((((........))))))))))).))))))))).))).((.((((((((.........)))))))).))..(((((((.(((((((((.(((((((((...((.......)))))))))))..))).)))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-196-F04-17MAR2007-022--.576.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	-0.867568000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaggauagccggc-aucg-cccuucuccugaccgaagagagg---ggagaggggaggau
            +++++++-++++++|+++-|+++++++++---++-------++|||+++++++++--+++
            +++++++|++++++-+++--+++++++++|||++-------++---+++++++++-|+++
    REV:    ccuucua-cggccgauaggaggggagagg---ggagagaagccaguccucuucccg-cua
	
	aucuuugccaaaaagaccguuguauccagcaucgccuuucuccuuaccgaaaagaggggagaggggaggauagccggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagucggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagccggcaucuucc
	.(((((.....)))))..((((....))))....(((((((((((........)))))))))))(((((((.(((((((((.(((((((((...((.......(((((((((((..(((.......))).)))))))))...)).......)))))))))))..))).)))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-196-F04-17MAR2007-022--.580.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0.0276213333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaggggaggauagccggc-aucg-cccuucuccugacc
            +++++++++--+++-++++++|+++-|+++++++++---++
            +++++++++-|+++|++++++-+++--+++++++++|||++
    REV:    ccucuucccg-cua-cggcugauaggaggggagagg---gg
	
	uugccaaaaagaccguuguauccagcaucgccuuucuccuuaccgaaaagaggggagaggggaggauagccggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagucggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagccggca
	.((((.........((((....)))).((.(((((((((((.((.......))(((((((((..(((.(((((((((.(((((((((...((.......)))))))))))..))).))))))))).)))))))))..........))))))))))).))........))))

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-196-F04-17MAR2007-022--.582.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0.0276213333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaggggaggauagccggc-aucg-cccuucuccugacc
            +++++++++--+++-++++++|+++-|+++++++++---++
            +++++++++-|+++|++++++-+++--+++++++++|||++
    REV:    ccucuucccg-cua-cggcugauaggaggggagagg---gg
	
	gccaaaaagaccguuguauccagcaucgccuuucuccuuaccgaaaagaggggagaggggaggauagccggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagucggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagccggca
	(((.........((((....)))).((.(((((((((((.((.......))(((((((((..(((.(((((((((.(((((((((...((.......)))))))))))..))).))))))))).)))))))))..........))))))))))).))........))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-196-F04-17MAR2007-022--.589.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0.0276213333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaggggaggauagccggc-aucg-cccuucuccugacc
            +++++++++--+++-++++++|+++-|+++++++++---++
            +++++++++-|+++|++++++-+++--+++++++++|||++
    REV:    ccucuucccg-cua-cggcugauaggaggggagagg---gg
	
	agaccguuguauccagcaucgccuuucuccuuaccgaaaagaggggagaggggaggauagccggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagucggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagccggca
	...(((...(((((....((.(((((((((((.((.......))(((((((((..(((.(((((((((.(((((((((...((.......)))))))))))..))).))))))))).)))))))))..........))))))))))).)))))))..)))..

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-196-F04-17MAR2007-022--.593.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.52	MeanVal:	0.0276213333333332	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggagaggggaggauagccggc-aucg-cccuucuccugacc
            +++++++++--+++-++++++|+++-|+++++++++---++
            +++++++++-|+++|++++++-+++--+++++++++|||++
    REV:    ccucuucccg-cua-cggcugauaggaggggagagg---gg
	
	cguuguauccagcaucgccuuucuccuuaccgaaaagaggggagaggggaggauagccggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagucggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagccggca
	.(((((((((....((.(((((((((((.((.......))(((((((((..(((.(((((((((.(((((((((...((.......)))))))))))..))).))))))))).)))))))))..........))))))))))).)))))))..)))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-196-F04-17MAR2007-022--.597.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	-1.81826133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccggc-aucg-cccuucuccugaccgaagagagg---ggagaggggaggau
            ++++++|+++-|+++++++++---++-------++|||+++++++++--+++
            ++++++-+++--+++++++++|||++-------++---+++++++++-|+++
    REV:    cggccgauaggaggggagagg---ggagagaagccaguccucuucccg-cua
	
	guauccagcaucgccuuucuccuuaccgaaaagaggggagaggggaggauagccggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagucggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagccggca
	.(((((....((.(((((((((((........))))))))))).)))))))(((((((((.(((((((((...((.......(((((((((((..(((.......))).)))))))))...)).......)))))))))))..))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-196-F04-17MAR2007-022--.606.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	-1.81826133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccggc-aucg-cccuucuccugaccgaagagagg---ggagaggggaggau
            ++++++|+++-|+++++++++---++-------++|||+++++++++--+++
            ++++++-+++--+++++++++|||++-------++---+++++++++-|+++
    REV:    cggccgauaggaggggagagg---ggagagaagccaguccucuucccg-cua
	
	aucgccuuucuccuuaccgaaaagaggggagaggggaggauagccggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagucggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagccggca
	.((.(((((((((((........))))))))))).)).....(((((((((.(((((((((...((.......(((((((((((..(((.......))).)))))))))...)).......)))))))))))..))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-196-F04-17MAR2007-022--.609.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	-0.867568000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaggauagccggc-aucg-cccuucuccugaccgaagagagg---ggagaggggaggau
            +++++++-++++++|+++-|+++++++++---++-------++|||+++++++++--+++
            +++++++|++++++-+++--+++++++++|||++-------++---+++++++++-|+++
    REV:    ccuucua-cggccgauaggaggggagagg---ggagagaagccaguccucuucccg-cua
	
	gccuuucuccuuaccgaaaagaggggagaggggaggauagccggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagucggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagccggcaucuucc
	.(((((((((((........)))))))))))(((((((.(((((((((.(((((((((...((.......(((((((((((..(((.......))).)))))))))...)).......)))))))))))..))).)))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-196-F04-17MAR2007-022--.640.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.47	MeanVal:	-0.867568000000001	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaggauagccggc-aucg-cccuucuccugaccgaagagagg---ggagaggggaggau
            +++++++-++++++|+++-|+++++++++---++-------++|||+++++++++--+++
            +++++++|++++++-+++--+++++++++|||++-------++---+++++++++-|+++
    REV:    ccuucua-cggccgauaggaggggagagg---ggagagaagccaguccucuucccg-cua
	
	ggaggauagccggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagucggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagccggcaucuucc
	(((((((.(((((((((.(((((((((...((.......(((((((((((..(((.......))).)))))))))...)).......)))))))))))..))).)))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-196-F04-17MAR2007-022--.647.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.37	MeanVal:	-1.81826133333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccggc-aucg-cccuucuccugaccgaagagagg---ggagaggggaggau
            ++++++|+++-|+++++++++---++-------++|||+++++++++--+++
            ++++++-+++--+++++++++|||++-------++---+++++++++-|+++
    REV:    cggccgauaggaggggagagg---ggagagaagccaguccucuucccg-cua
	
	agccggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagucggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagccggca
	.(((((((((.(((((((((...((.......(((((((((((..(((.......))).)))))))))...)).......)))))))))))..))).)))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-196-F04-17MAR2007-022--.654.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.385896	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaggauagucggc-aucg-cccuucuccugacc
            +++++++-++++++|+++-|+++++++++---++
            +++++++|++++++-+++--+++++++++|||++
    REV:    ccuucua-cggccgauaggaggggagagg---gg
	
	aucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagucggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagccggcaucuucc
	.((.((((((((.........)))))))).))..(((((((.(((((((((.(((((((((...((.......)))))))))))..))).)))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-196-F04-17MAR2007-022--.657.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.385896	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaggauagucggc-aucg-cccuucuccugacc
            +++++++-++++++|+++-|+++++++++---++
            +++++++|++++++-+++--+++++++++|||++
    REV:    ccuucua-cggccgauaggaggggagagg---gg
	
	gcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagucggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagccggcaucuucc
	.((((((((.........)))))))).....(((((((.(((((((((.(((((((((...((.......)))))))))))..))).)))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-196-F04-17MAR2007-022--.665.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.385896	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaggauagucggc-aucg-cccuucuccugacc
            +++++++-++++++|+++-|+++++++++---++
            +++++++|++++++-+++--+++++++++|||++
    REV:    ccuucua-cggccgauaggaggggagagg---gg
	
	ccugaccgaagagaggggagaggggaggauagucggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagccggcaucuucc
	.((..((.......))..))...(((((((.(((((((((.(((((((((...((.......)))))))))))..))).)))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-196-F04-17MAR2007-022--.669.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.385896	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaggauagucggc-aucg-cccuucuccugacc
            +++++++-++++++|+++-|+++++++++---++
            +++++++|++++++-+++--+++++++++|||++
    REV:    ccuucua-cggccgauaggaggggagagg---gg
	
	accgaagagaggggagaggggaggauagucggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagccggcaucuucc
	.((.......)).......(((((((.(((((((((.(((((((((...((.......)))))))))))..))).)))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-196-F04-17MAR2007-022--.688.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-1.385896	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggaggauagucggc-aucg-cccuucuccugacc
            +++++++-++++++|+++-|+++++++++---++
            +++++++|++++++-+++--+++++++++|||++
    REV:    ccuucua-cggccgauaggaggggagagg---gg
	
	ggaggauagucggcaucgcccuucuccugaccgaagagaggggagaggggaggauagccggcaucuucc
	(((((((.(((((((((.(((((((((...((.......)))))))))))..))).)))))))))))))

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-211-H09-13MAY2007-065--.359.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.79	MeanVal:	0.6271755	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcugaacccagagcgggca-gcauugucggguuccggguc
            +++--+++++++++-+++--|++++++++-++++--+++++
            +++--+++++++++-+++---++++++++-++++-|+++++
    REV:    ucgguuuggguuuuuucuuaccguaauaggucagu-cccag
	
	agcgcuucaugguuggcgggacauacacuucuuuggccaggguuucguuuucggucauggauugcaggaagcugaacccagagcgggcagcauugucggguuccgggucgggagcagccagccggauccgcaagacacgcggcucgaguuggcuggguggguccaggaaggacugaagacccugacuggauaaugccauucuuuuuuggguuuggcua
	.(((.((((((..(((((..((.....((.....)).....))..)))...))..)))))).)))....(((..(((((((((.(((..((((((((.((((..(((((.....((((((((..((.((((.......)))).))..))))))))....(((((.....)))))...))))).)))).))))))))...))).)))))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-211-H09-13MAY2007-065--.359.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.86	MeanVal:	1.4763945	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcugaacccagagcgggca-gcauugucggguuccggguc
            +++--+++++++++-+++--|++++++++-++-++-+++++
            +++--+++++++++-+++---++++++++-++|++-+++++
    REV:    ucgguuuggguuuuuucuuaccguaauagguc-agucccag
	
	agcgcuucaugguuggcgggacauacacuucuuuggccaggguuucguuuucggucauggauugcaggaagcugaacccagagcgggcagcauugucggguuccgggucgggagcagccagccggauccgcaagacacgcggcucgaguuggcuggguggguccaggaaggacugaagacccugacuggauaaugccauucuuuuuuggguuuggcua
	.(((.((((((..(((((..((.....((.....)).....))..)))...))..)))))).)))....(((..(((((((((.(((..((((((((.((.((.(((((.....((((((((..((.((((.......)))).))..))))))))....(((((.....)))))...))))).)))).))))))))...))).)))))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-211-H09-13MAY2007-065--.377.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.79	MeanVal:	0.6271755	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcugaacccagagcgggca-gcauugucggguuccggguc
            +++--+++++++++-+++--|++++++++-++++--+++++
            +++--+++++++++-+++---++++++++-++++-|+++++
    REV:    ucgguuuggguuuuuucuuaccguaauaggucagu-cccag
	
	ggacauacacuucuuuggccaggguuucguuuucggucauggauugcaggaagcugaacccagagcgggcagcauugucggguuccgggucgggagcagccagccggauccgcaagacacgcggcucgaguuggcuggguggguccaggaaggacugaagacccugacuggauaaugccauucuuuuuuggguuuggcuaaaacagaguaguua
	.(((.(((...(((.(((((..((......))..))))).)))........(((..(((((((((.(((..((((((((.((((..(((((.....((((((((..((.((((.......)))).))..))))))))....(((((.....)))))...))))).)))).))))))))...))).)))))))))..)))........)))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-211-H09-13MAY2007-065--.377.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.86	MeanVal:	1.4763945	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcugaacccagagcgggca-gcauugucggguuccggguc
            +++--+++++++++-+++--|++++++++-++-++-+++++
            +++--+++++++++-+++---++++++++-++|++-+++++
    REV:    ucgguuuggguuuuuucuuaccguaauagguc-agucccag
	
	ggacauacacuucuuuggccaggguuucguuuucggucauggauugcaggaagcugaacccagagcgggcagcauugucggguuccgggucgggagcagccagccggauccgcaagacacgcggcucgaguuggcuggguggguccaggaaggacugaagacccugacuggauaaugccauucuuuuuuggguuuggcuaaaacagaguaguua
	.(((.(((...(((.(((((..((......))..))))).)))........(((..(((((((((.(((..((((((((.((.((.(((((.....((((((((..((.((((.......)))).))..))))))))....(((((.....)))))...))))).)))).))))))))...))).)))))))))..)))........)))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-211-H09-13MAY2007-065--.381.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.79	MeanVal:	0.6271755	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcugaacccagagcgggca-gcauugucggguuccggguc
            +++--+++++++++-+++--|++++++++-++++--+++++
            +++--+++++++++-+++---++++++++-++++-|+++++
    REV:    ucgguuuggguuuuuucuuaccguaauaggucagu-cccag
	
	auacacuucuuuggccaggguuucguuuucggucauggauugcaggaagcugaacccagagcgggcagcauugucggguuccgggucgggagcagccagccggauccgcaagacacgcggcucgaguuggcuggguggguccaggaaggacugaagacccugacuggauaaugccauucuuuuuuggguuuggcuaaaacagaguag
	.(((...(((.(((((..((......))..))))).)))........(((..(((((((((.(((..((((((((.((((..(((((.....((((((((..((.((((.......)))).))..))))))))....(((((.....)))))...))))).)))).))))))))...))).)))))))))..)))........))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-211-H09-13MAY2007-065--.381.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.86	MeanVal:	1.4763945	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcugaacccagagcgggca-gcauugucggguuccggguc
            +++--+++++++++-+++--|++++++++-++-++-+++++
            +++--+++++++++-+++---++++++++-++|++-+++++
    REV:    ucgguuuggguuuuuucuuaccguaauagguc-agucccag
	
	auacacuucuuuggccaggguuucguuuucggucauggauugcaggaagcugaacccagagcgggcagcauugucggguuccgggucgggagcagccagccggauccgcaagacacgcggcucgaguuggcuggguggguccaggaaggacugaagacccugacuggauaaugccauucuuuuuuggguuuggcuaaaacagaguag
	.(((...(((.(((((..((......))..))))).)))........(((..(((((((((.(((..((((((((.((.((.(((((.....((((((((..((.((((.......)))).))..))))))))....(((((.....)))))...))))).)))).))))))))...))).)))))))))..)))........))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-211-H09-13MAY2007-065--.387.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.79	MeanVal:	0.6271755	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcugaacccagagcgggca-gcauugucggguuccggguc
            +++--+++++++++-+++--|++++++++-++++--+++++
            +++--+++++++++-+++---++++++++-++++-|+++++
    REV:    ucgguuuggguuuuuucuuaccguaauaggucagu-cccag
	
	uucuuuggccaggguuucguuuucggucauggauugcaggaagcugaacccagagcgggcagcauugucggguuccgggucgggagcagccagccggauccgcaagacacgcggcucgaguuggcuggguggguccaggaaggacugaagacccugacuggauaaugccauucuuuuuuggguuuggcua
	.(((.(((((..((......))..))))).)))........(((..(((((((((.(((..((((((((.((((..(((((.....((((((((..((.((((.......)))).))..))))))))....(((((.....)))))...))))).)))).))))))))...))).)))))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-211-H09-13MAY2007-065--.387.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.86	MeanVal:	1.4763945	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcugaacccagagcgggca-gcauugucggguuccggguc
            +++--+++++++++-+++--|++++++++-++-++-+++++
            +++--+++++++++-+++---++++++++-++|++-+++++
    REV:    ucgguuuggguuuuuucuuaccguaauagguc-agucccag
	
	uucuuuggccaggguuucguuuucggucauggauugcaggaagcugaacccagagcgggcagcauugucggguuccgggucgggagcagccagccggauccgcaagacacgcggcucgaguuggcuggguggguccaggaaggacugaagacccugacuggauaaugccauucuuuuuuggguuuggcua
	.(((.(((((..((......))..))))).)))........(((..(((((((((.(((..((((((((.((.((.(((((.....((((((((..((.((((.......)))).))..))))))))....(((((.....)))))...))))).)))).))))))))...))).)))))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-211-H09-13MAY2007-065--.391.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.333105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauugcagga----agcugaacccagagcgggca-gcauugucggguuccggguc
            ++++++----||||+++--+++++++++-+++--|++++++++-++++--+++++
            ++++++--------+++--+++++++++-+++---++++++++-++++-|+++++
    REV:    uugaugagacaaaaucgguuuggguuuuuucuuaccguaauaggucagu-cccag
	
	uuggccaggguuucguuuucggucauggauugcaggaagcugaacccagagcgggcagcauugucggguuccgggucgggagcagccagccggauccgcaagacacgcggcucgaguuggcuggguggguccaggaaggacugaagacccugacuggauaaugccauucuuuuuuggguuuggcuaaaacagaguaguua
	.(((((..((......))..)))))..((((((....(((..(((((((((.(((..((((((((.((((..(((((.....((((((((..((.((((.......)))).))..))))))))....(((((.....)))))...))))).)))).))))))))...))).)))))))))..)))........)))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-211-H09-13MAY2007-065--.391.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	0.534081	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauugcagga----agcugaacccagagcgggca-gcauugucggguuccggguc
            ++++++----||||+++--+++++++++-+++--|++++++++-++-++-+++++
            ++++++--------+++--+++++++++-+++---++++++++-++|++-+++++
    REV:    uugaugagacaaaaucgguuuggguuuuuucuuaccguaauagguc-agucccag
	
	uuggccaggguuucguuuucggucauggauugcaggaagcugaacccagagcgggcagcauugucggguuccgggucgggagcagccagccggauccgcaagacacgcggcucgaguuggcuggguggguccaggaaggacugaagacccugacuggauaaugccauucuuuuuuggguuuggcuaaaacagaguaguua
	.(((((..((......))..)))))..((((((....(((..(((((((((.(((..((((((((.((.((.(((((.....((((((((..((.((((.......)))).))..))))))))....(((((.....)))))...))))).)))).))))))))...))).)))))))))..)))........)))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-211-H09-13MAY2007-065--.412.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.34	MeanVal:	0.27189	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauggauugcagga----agcugaacccagagcgggca-gcauugucggguuccggguc
            ++---++++++----||||+++--+++++++++-+++--|++++++++-++++--+++++
            ++--|++++++--------+++--+++++++++-+++---++++++++-++++-|+++++
    REV:    agga-uugaugagacaaaaucgguuuggguuuuuucuuaccguaauaggucagu-cccag
	
	gucauggauugcaggaagcugaacccagagcgggcagcauugucggguuccgggucgggagcagccagccggauccgcaagacacgcggcucgaguuggcuggguggguccaggaaggacugaagacccugacuggauaaugccauucuuuuuuggguuuggcuaaaacagaguaguuaggaa
	.((...((((((....(((..(((((((((.(((..((((((((.((((..(((((.....((((((((..((.((((.......)))).))..))))))))....(((((.....)))))...))))).)))).))))))))...))).)))))))))..)))........))))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-211-H09-13MAY2007-065--.412.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.54	MeanVal:	0.426597	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucauggauugcagga----agcugaacccagagcgggca-gcauugucggguuccggguc
            ++---++++++----||||+++--+++++++++-+++--|++++++++-++-++-+++++
            ++--|++++++--------+++--+++++++++-+++---++++++++-++|++-+++++
    REV:    agga-uugaugagacaaaaucgguuuggguuuuuucuuaccguaauagguc-agucccag
	
	gucauggauugcaggaagcugaacccagagcgggcagcauugucggguuccgggucgggagcagccagccggauccgcaagacacgcggcucgaguuggcuggguggguccaggaaggacugaagacccugacuggauaaugccauucuuuuuuggguuuggcuaaaacagaguaguuaggaa
	.((...((((((....(((..(((((((((.(((..((((((((.((.((.(((((.....((((((((..((.((((.......)))).))..))))))))....(((((.....)))))...))))).)))).))))))))...))).)))))))))..)))........))))))..)).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-211-H09-13MAY2007-065--.417.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.42	MeanVal:	0.333105	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauugcagga----agcugaacccagagcgggca-gcauugucggguuccggguc
            ++++++----||||+++--+++++++++-+++--|++++++++-++++--+++++
            ++++++--------+++--+++++++++-+++---++++++++-++++-|+++++
    REV:    uugaugagacaaaaucgguuuggguuuuuucuuaccguaauaggucagu-cccag
	
	ggauugcaggaagcugaacccagagcgggcagcauugucggguuccgggucgggagcagccagccggauccgcaagacacgcggcucgaguuggcuggguggguccaggaaggacugaagacccugacuggauaaugccauucuuuuuuggguuuggcuaaaacagaguaguua
	.((((((....(((..(((((((((.(((..((((((((.((((..(((((.....((((((((..((.((((.......)))).))..))))))))....(((((.....)))))...))))).)))).))))))))...))).)))))))))..)))........)))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-211-H09-13MAY2007-065--.417.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.67	MeanVal:	0.534081	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauugcagga----agcugaacccagagcgggca-gcauugucggguuccggguc
            ++++++----||||+++--+++++++++-+++--|++++++++-++-++-+++++
            ++++++--------+++--+++++++++-+++---++++++++-++|++-+++++
    REV:    uugaugagacaaaaucgguuuggguuuuuucuuaccguaauagguc-agucccag
	
	ggauugcaggaagcugaacccagagcgggcagcauugucggguuccgggucgggagcagccagccggauccgcaagacacgcggcucgaguuggcuggguggguccaggaaggacugaagacccugacuggauaaugccauucuuuuuuggguuuggcuaaaacagaguaguua
	.((((((....(((..(((((((((.(((..((((((((.((.((.(((((.....((((((((..((.((((.......)))).))..))))))))....(((((.....)))))...))))).)))).))))))))...))).)))))))))..)))........)))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-211-H09-13MAY2007-065--.427.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.79	MeanVal:	0.6271755	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcugaacccagagcgggca-gcauugucggguuccggguc
            +++--+++++++++-+++--|++++++++-++++--+++++
            +++--+++++++++-+++---++++++++-++++-|+++++
    REV:    ucgguuuggguuuuuucuuaccguaauaggucagu-cccag
	
	aagcugaacccagagcgggcagcauugucggguuccgggucgggagcagccagccggauccgcaagacacgcggcucgaguuggcuggguggguccaggaaggacugaagacccugacuggauaaugccauucuuuuuuggguuuggcua
	.(((..(((((((((.(((..((((((((.((((..(((((.....((((((((..((.((((.......)))).))..))))))))....(((((.....)))))...))))).)))).))))))))...))).)))))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-211-H09-13MAY2007-065--.427.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.86	MeanVal:	1.4763945	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    agcugaacccagagcgggca-gcauugucggguuccggguc
            +++--+++++++++-+++--|++++++++-++-++-+++++
            +++--+++++++++-+++---++++++++-++|++-+++++
    REV:    ucgguuuggguuuuuucuuaccguaauagguc-agucccag
	
	aagcugaacccagagcgggcagcauugucggguuccgggucgggagcagccagccggauccgcaagacacgcggcucgaguuggcuggguggguccaggaaggacugaagacccugacuggauaaugccauucuuuuuuggguuuggcua
	.(((..(((((((((.(((..((((((((.((.((.(((((.....((((((((..((.((((.......)))).))..))))))))....(((((.....)))))...))))).)))).))))))))...))).)))))))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-211-H09-13MAY2007-065--.432.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.79	MeanVal:	0.817028999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aacccagagcgggca-gcauugucggguuccggguc
            +++++++++-+++--|++++++++-++++--+++++
            +++++++++-+++---++++++++-++++-|+++++
    REV:    uuggguuuuuucuuaccguaauaggucagu-cccag
	
	gaacccagagcgggcagcauugucggguuccgggucgggagcagccagccggauccgcaagacacgcggcucgaguuggcuggguggguccaggaaggacugaagacccugacuggauaaugccauucuuuuuuggguuuggcuaaaacagaguaguuag
	.(((((((((.(((..((((((((.((((..(((((.....((((((((..((.((((.......)))).))..))))))))....(((((.....)))))...))))).)))).))))))))...))).)))))))))((((((........)))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-211-H09-13MAY2007-065--.432.1	is_not_MIRNA
	VAL:	2.02	MeanVal:	2.093391	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aacccagagcgggca-gcauugucggguuccggguc
            +++++++++-+++--|++++++++-++-++-+++++
            +++++++++-+++---++++++++-++|++-+++++
    REV:    uuggguuuuuucuuaccguaauagguc-agucccag
	
	gaacccagagcgggcagcauugucggguuccgggucgggagcagccagccggauccgcaagacacgcggcucgaguuggcuggguggguccaggaaggacugaagacccugacuggauaaugccauucuuuuuuggguuuggcuaaaacagaguaguuag
	.(((((((((.(((..((((((((.((.((.(((((.....((((((((..((.((((.......)))).))..))))))))....(((((.....)))))...))))).)))).))))))))...))).)))))))))((((((........)))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-212-B04-13MAY2007-030--.380.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	1.4398335	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucca-gauuacuag--cagaugaugauauaguagcuuggccuucagcagugag
            ++++-|++++++++-||++++----+++-++++-++-++++-++-+++++--++
            ++++--++++++++---++++----+++-++++|++|++++-++|+++++--++
    REV:    ugggcguugaugaugaggucuuguucugaguca-cg-gucguaa-ucguuguuc
	
	ggugguucuucuugggacaguguuguuguugcauccuuguguucuucugaaccugcagggauaccuucuccggauguagcuagcucaggaagaguagcuuuauccgaugaugcaguuaaauccagauuacuagcagaugaugauauaguagcuuggccuucagcagugaguucgcuuguugcuaaugcuggcacugagucuuguucuggaguaguaguugcgggugcaggacccucuguugcuacugcuacugcaggagcagcaccugguucuuguguagcuggaggugccucca
	((.(((.((((.((.(((((.....))))).))(((((((((((....))))..))))))).....((..((((((.((((.((((.....)))))))).))))))..))..((((((.((((.((((((((.((((....(((.((((.((.((((.((.(((((..((....))..))))))).)))))))))).)))....))))...))))))))..))))((((((.((..(((((((.((((....)))).)))))))...)).)))))).)))))))))).))).)).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-212-B04-13MAY2007-030--.411.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	1.4398335	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucca-gauuacuag--cagaugaugauauaguagcuuggccuucagcagugag
            ++++-|++++++++-||++++----+++-++++-++-++++-++-+++++--++
            ++++--++++++++---++++----+++-++++|++|++++-++|+++++--++
    REV:    ugggcguugaugaugaggucuuguucugaguca-cg-gucguaa-ucguuguuc
	
	cauccuuguguucuucugaaccugcagggauaccuucuccggauguagcuagcucaggaagaguagcuuuauccgaugaugcaguuaaauccagauuacuagcagaugaugauauaguagcuuggccuucagcagugaguucgcuuguugcuaaugcuggcacugagucuuguucuggaguaguaguugcgggugcaggacccucuguugcuacugcuacugcaggagcagcaccugguucuuguguagcuggaggugccucca
	.((((((((((((....))))..))))))))....((..((((((.((((.((((.....)))))))).))))))..)).((......((((.((((((((.((((....(((.((((.((.((((.((.(((((..((....))..))))))).)))))))))).)))....))))...))))))))..))))((((((.((..(((((((.((((....)))).)))))))...)).))))))...)).((((....)))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-212-B04-13MAY2007-030--.436.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	1.4398335	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucca-gauuacuag--cagaugaugauauaguagcuuggccuucagcagugag
            ++++-|++++++++-||++++----+++-++++-++-++++-++-+++++--++
            ++++--++++++++---++++----+++-++++|++|++++-++|+++++--++
    REV:    ugggcguugaugaugaggucuuguucugaguca-cg-gucguaa-ucguuguuc
	
	agggauaccuucuccggauguagcuagcucaggaagaguagcuuuauccgaugaugcaguuaaauccagauuacuagcagaugaugauauaguagcuuggccuucagcagugaguucgcuuguugcuaaugcuggcacugagucuuguucuggaguaguaguugcgggugcaggacccucuguugcuacugcuacugcaggagcagcaccugguucuuguguagcuggaggugccuc
	.(((.(((((((..((((((.((((.((((.....)))))))).)))))).....((......((((.((((((((.((((....(((.((((.((.((((.((.(((((..((....))..))))))).)))))))))).)))....))))...))))))))..))))((((((.((..(((((((.((((....)))).)))))))...)).))))))...)).)))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-212-B04-13MAY2007-030--.436.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	1.4398335	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucca-gauuacuag--cagaugaugauauaguagcuuggccuucagcagugag
            ++++-|++++++++-||++++----+++-++++-++-++++-++-+++++--++
            ++++--++++++++---++++----+++-++++|++|++++-++|+++++--++
    REV:    ugggcguugaugaugaggucuuguucugaguca-cg-gucguaa-ucguuguuc
	
	agggauaccuucuccggauguagcuagcucaggaagaguagcuuuauccgaugaugcaguuaaauccagauuacuagcagaugaugauauaguagcuuggccuucagcagugaguucgcuuguugcuaaugcuggcacugagucuuguucuggaguaguaguugcgggugcaggacccucuguugcuacugcuacugcaggagcagcaccugguucuuguguagcuggaggugccuc
	.(((.(((((((..((((((.((((.((((.....)))))))).))))))..))..((((((.((((.((((((((.((((....(((.((((.((.((((.((.(((((..((....))..))))))).)))))))))).)))....))))...))))))))..))))((((((.((..(((((((.((((....)))).)))))))...)).)))))).)))))).)))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-212-B04-13MAY2007-030--.440.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	1.4398335	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucca-gauuacuag--cagaugaugauauaguagcuuggccuucagcagugag
            ++++-|++++++++-||++++----+++-++++-++-++++-++-+++++--++
            ++++--++++++++---++++----+++-++++|++|++++-++|+++++--++
    REV:    ugggcguugaugaugaggucuuguucugaguca-cg-gucguaa-ucguuguuc
	
	auaccuucuccggauguagcuagcucaggaagaguagcuuuauccgaugaugcaguuaaauccagauuacuagcagaugaugauauaguagcuuggccuucagcagugaguucgcuuguugcuaaugcuggcacugagucuuguucuggaguaguaguugcgggugcaggacccucuguugcuacugcuacugcaggagcagcaccugguucuuguguagcuggaggugc
	.(((((((..((((((.((((.((((.....)))))))).)))))).....((......((((.((((((((.((((....(((.((((.((.((((.((.(((((..((....))..))))))).)))))))))).)))....))))...))))))))..))))((((((.((..(((((((.((((....)))).)))))))...)).))))))...)).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-212-B04-13MAY2007-030--.440.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	1.4398335	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucca-gauuacuag--cagaugaugauauaguagcuuggccuucagcagugag
            ++++-|++++++++-||++++----+++-++++-++-++++-++-+++++--++
            ++++--++++++++---++++----+++-++++|++|++++-++|+++++--++
    REV:    ugggcguugaugaugaggucuuguucugaguca-cg-gucguaa-ucguuguuc
	
	auaccuucuccggauguagcuagcucaggaagaguagcuuuauccgaugaugcaguuaaauccagauuacuagcagaugaugauauaguagcuuggccuucagcagugaguucgcuuguugcuaaugcuggcacugagucuuguucuggaguaguaguugcgggugcaggacccucuguugcuacugcuacugcaggagcagcaccugguucuuguguagcuggaggugc
	.(((((((..((((((.((((.((((.....)))))))).))))))..))..((((((.((((.((((((((.((((....(((.((((.((.((((.((.(((((..((....))..))))))).)))))))))).)))....))))...))))))))..))))((((((.((..(((((((.((((....)))).)))))))...)).)))))).)))))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-212-B04-13MAY2007-030--.445.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	1.4398335	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucca-gauuacuag--cagaugaugauauaguagcuuggccuucagcagugag
            ++++-|++++++++-||++++----+++-++++-++-++++-++-+++++--++
            ++++--++++++++---++++----+++-++++|++|++++-++|+++++--++
    REV:    ugggcguugaugaugaggucuuguucugaguca-cg-gucguaa-ucguuguuc
	
	uucuccggauguagcuagcucaggaagaguagcuuuauccgaugaugcaguuaaauccagauuacuagcagaugaugauauaguagcuuggccuucagcagugaguucgcuuguugcuaaugcuggcacugagucuuguucuggaguaguaguugcgggugcaggacccucuguugcuacugcuacugcaggagcagcaccugguucuuguguagcuggaggugccucca
	.((..((((((.((((.((((.....)))))))).))))))..)).((......((((.((((((((.((((....(((.((((.((.((((.((.(((((..((....))..))))))).)))))))))).)))....))))...))))))))..))))((((((.((..(((((((.((((....)))).)))))))...)).))))))...)).((((....)))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-212-B04-13MAY2007-030--.449.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	1.4398335	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucca-gauuacuag--cagaugaugauauaguagcuuggccuucagcagugag
            ++++-|++++++++-||++++----+++-++++-++-++++-++-+++++--++
            ++++--++++++++---++++----+++-++++|++|++++-++|+++++--++
    REV:    ugggcguugaugaugaggucuuguucugaguca-cg-gucguaa-ucguuguuc
	
	ccggauguagcuagcucaggaagaguagcuuuauccgaugaugcaguuaaauccagauuacuagcagaugaugauauaguagcuuggccuucagcagugaguucgcuuguugcuaaugcuggcacugagucuuguucuggaguaguaguugcgggugcaggacccucuguugcuacugcuacugcaggagcagcaccugguucuuguguagcuggaggugccuccaauuguaa
	.((((((.((((.((((.....)))))))).))))))....((((((...((((.((((((((.((((....(((.((((.((.((((.((.(((((..((....))..))))))).)))))))))).)))....))))...))))))))..))))((((((.((..(((((((.((((....)))).)))))))...)).)))))).....(((((....))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-212-B04-13MAY2007-030--.498.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.96	MeanVal:	1.4398335	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    aucca-gauuacuag--cagaugaugauauaguagcuuggccuucagcagugag
            ++++-|++++++++-||++++----+++-++++-++-++++-++-+++++--++
            ++++--++++++++---++++----+++-++++|++|++++-++|+++++--++
    REV:    ugggcguugaugaugaggucuuguucugaguca-cg-gucguaa-ucguuguuc
	
	aauccagauuacuagcagaugaugauauaguagcuuggccuucagcagugaguucgcuuguugcuaaugcuggcacugagucuuguucuggaguaguaguugcgggugcaggacccucuguugcuacugcuacugcaggagcagcaccugguucuuguguagcuggaggugccuccaa
	.((((.((((((((.((((....(((.((((.((.((((.((.(((((..((....))..))))))).)))))))))).)))....))))...))))))))..))))((((((.((..(((((((.((((....)))).)))))))...)).)))))).....(((((....))))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.554.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.58	MeanVal:	3.274062	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuguug-uaacgguugaagguuuugaagcagacuuggca--cgagaaaugagugaaucc
            ++++++++|+++++++-----++++++--++++--++++--||+++---+++++--+++++
            ++++++++-+++++++---||++++++--++++--++++----+++---+++++--+++++
    REV:    cuaacgacgauuguuacaa--cgaagcagcgucauaaccuauggcugagugcucguuuagg
	
	cccacauaugcaucuggagauuguuguaacgguugaagguuuugaagcagacuuggcacgagaaaugagugaauccgaugaggauuugcucgugagucgguauccaauacugcgacgaagcaacauuguuagcagcaaucggaacauuauccaugga
	.(((..............(((((((((((((((.....((((((..((((..((((..(((...(((((..(((((.....)))))..)))))...)))....))))..))))..))))))...))))))).))))))))(((......))).))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.565.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.58	MeanVal:	3.274062	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuguug-uaacgguugaagguuuugaagcagacuuggca--cgagaaaugagugaaucc
            ++++++++|+++++++-----++++++--++++--++++--||+++---+++++--+++++
            ++++++++-+++++++---||++++++--++++--++++----+++---+++++--+++++
    REV:    cuaacgacgauuguuacaa--cgaagcagcgucauaaccuauggcugagugcucguuuagg
	
	aucuggagauuguuguaacgguugaagguuuugaagcagacuuggcacgagaaaugagugaauccgaugaggauuugcucgugagucgguauccaauacugcgacgaagcaacauuguuagcagcaaucggaacauuauccauggac
	.(((...(((((((((((((((.....((((((..((((..((((..(((...(((((..(((((.....)))))..)))))...)))....))))..))))..))))))...))))))).))))))))(((......)))..))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-220-D07-14MAY2007-057--.571.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.58	MeanVal:	3.274062	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gauuguug-uaacgguugaagguuuugaagcagacuuggca--cgagaaaugagugaaucc
            ++++++++|+++++++-----++++++--++++--++++--||+++---+++++--+++++
            ++++++++-+++++++---||++++++--++++--++++----+++---+++++--+++++
    REV:    cuaacgacgauuguuacaa--cgaagcagcgucauaaccuauggcugagugcucguuuagg
	
	agauuguuguaacgguugaagguuuugaagcagacuuggcacgagaaaugagugaauccgaugaggauuugcucgugagucgguauccaauacugcgacgaagcaacauuguuagcagcaaucggaacauuaucca
	.(((((((((((((((.....((((((..((((..((((..(((...(((((..(((((.....)))))..)))))...)))....))))..))))..))))))...))))))).))))))))(((......))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-240-E04-15MAY2007-024--.523.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	4.20438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauccgauccaugugugcuucuucuggacucggauauauccgc-ucca
            +++++++-++++-+++-++------+++-+++++++++-++++-|++++
            +++++++-++++|+++-++-|||||+++|+++++++++-++++--++++
    REV:    ccuagguaaggu-uacccgu-----acc-gagccuauaaaggcucaggu
	
	agaggauggcuucaaagcucuccuugcuccuggauccgauccaugugugcuucuucuggacucggauauauccgcuccaugcacacuucuucuggacucggaaauauccgagccaugcccauuggaauggauccgacuccuuccaggggguuccgagacucuuccccuuguuacgauuggaga
	.(((((.((((....)))).))))).((((.(((((((.((((.(((.((......(((.(((((((((.((((.((((.............))))..)))).)))))))))))).)).))))))).))))))).........(((((((.............)))))))........)))).

##################################################

##################################################
>LUSTC1NG-RP-240-E04-15MAY2007-024--.554.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.06	MeanVal:	4.20438	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggauccgauccaugugugcuucuucuggacucggauauauccgc-ucca
            +++++++-++++-+++-++------+++-+++++++++-++++-|++++
            +++++++-++++|+++-++-|||||+++|+++++++++-++++--++++
    REV:    ccuagguaaggu-uacccgu-----acc-gagccuauaaaggcucaggu
	
	ggauccgauccaugugugcuucuucuggacucggauauauccgcuccaugcacacuucuucuggacucggaaauauccgagccaugcccauuggaauggauccgacuccuuccaggggguuccgagacucuuccccuuguuacgauuggaga
	(((((((.((((.(((.((......(((.(((((((((.((((.((((.............))))..)))).)))))))))))).)).))))))).)))))))..((((.(((((((((.............)))))))....))..)))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-Contig1086--.545.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.30	MeanVal:	1.15678766666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuguaaagcacuuggu--ugaugauaauguugugugugu
            +++-+++++-++++++-||+++++++----++++++++++
            +++|+++++|++++++---+++++++--||++++++++++
    REV:    caa-guuuc-ugggccuguacugcugaa--aacacacaca
	
	gagcaguuucgauucaacaucaucuucguuguaaagcacuugguugaugauaauguugugugugucgauuucaaacuucguaaguuccugaaccaaucucucuguuucauagagagagaggaacuccggaaugcacacacacacaaaagucgucauguccgggucuuugaacugccuguuca
	((((((....(((.....)))......(((.(((((.((((((.(((((((....(((((((((((((.........)))...(((((.((.((..(((((((((...)))))))))..))...)).)))))....))))))))))..)))))))...))))))))))))))...)))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-Contig1086--.581.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.23	MeanVal:	0.729677	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuuggu--ugaugauaauguugugugugu
            ++++++-||+++++++----++++++++++
            ++++++---+++++++--||++++++++++
    REV:    ugggccuguacugcugaa--aacacacaca
	
	cacuugguugaugauaauguugugugugucgauuucaaacuucguaaguuccugaaccaaucucucuguuucauagagagagaggaacuccggaaugcacacacacacaaaagucgucauguccgggucuuugaacugccuguucac
	.((((((.(((((((....(((((((((((((.........)))...(((((.((.((..(((((((((...)))))))))..))...)).)))))....))))))))))..)))))))...))))))...(((((.....))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-Contig1642--.428.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.18	MeanVal:	-1.66743066666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagauuacggcaguagaacaagu--cgggagcugu
            +++++----++++++-----++++||++++++++++
            +++++||||++++++--|||++++--++++++++++
    REV:    cguuu----ccguuagu---uucgacgucuucgacg
	
	agcagauuacggcaguagaacaagucgggagcuguuuuugcagcuucugcagcuuugauugccuuugcg
	.(((((....((((((.....((((((((((((((....))))))))))..))))..))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-Contig1718--.661.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.44	MeanVal:	-2.964094	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uggucgguugaugcgagcaagaacgcu-ucugauuca
            +++++++-----++++++------+++|+++++++++
            +++++++---||++++++-|||||+++-+++++++++
    REV:    acuagccuuc--cgcucga-----cgacagauuaggu
	
	gcauuuugcuuuauggucgguugaugcgagcaagaacgcuucugauucacugauuuuggauuagacagcagcucgccuuccgaucaa
	((.....))....(((((((.....((((((......((((((((((((.......))))))))).))).))))))...))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-Contig350--.885.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.23	MeanVal:	-0.9414475	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guugg-gaugaaugcuuccuucuuucuucgg-cu
            +++++|++++----++++--+++++++++--|++
            +++++-++++----++++||+++++++++---++
    REV:    caaccauugcagcagaag--agagagaggaaagg
	
	aguugggaugaaugcuuccuucuuucuucggcugagaggaaaggagagagagaagacgacguuaccaaca
	.(((((((((....((((..(((((((((..((....))...)))))))))))))....)))).))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-253-B01-9MAY2008-015--.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	4.4634	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gcagcaaaaggcuauauuaguuugaggucaaggcugaagccuuga-gccacuauaa---gg-gaaaguugag
            +++++++---------+++++----+++-++++-++++++++---|++++++-+++|||++|++--++++++
            +++++++-||||||||+++++---|+++-++++|++++++++----++++++-+++---++-++--++++++
    REV:    cgucguug--------agucauca-ccauuucc-auuucggauauacggugagguugaaccacugacaacuc
	
	aguuguuuagauucuaaggauaaccauguauggucgcagcaaaaggcuauauuaguuugaggucaaggcugaagccuugagccacuauaagggaaaguugagauaucucaacagucaccaaguuggaguggcauauaggcuuuaccuuuaccacuacugaguugcugccucucaaauucgaacccuucgauauagaaacgucauauu
	.(((.((((...((.((((...((((....)))).(((((((.........(((((....(((.((((.((((((((...((((((.(((((((..((((((....))))))..)).))...))).))))))....)))))))))))).)))...))))).)))))))...............)))).))..)))))))........

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-257-I16-9MAY2008-056--.583.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	2.39870316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguggaggcuagcuuauccacagagggaacua-ccac----cucuuaaaucu
            +++-++-+++++++---++-++++++++----|+++-||||+++++---+++
            +++-++-+++++++-||++-++++++++-----+++-----+++++--|+++
    REV:    auagcuacggucggu--ggcguuuuccuauaaggguaagccgagaaca-agg
	
	auugaaaucccauuugauggaucucgaauggagcaucaagaugcucuuagacaacuguggaggcuagcuuauccacagagggaacuaccaccucuuaaaucugaacucuggaaggagauggguuggcaaggaacagacccuucaacagauuuucgagguggaggauauauaucucuggagaaucuaauauucuuugcaaagaccuauccggaaucuuuccagagauuguuacacaaacaagauggaacaagagccgaaugggaauauccuuuugcgguggcuggcaucgauau
	.((((.((((........)))).))))..(((((((....)))))))........(((.((.(((((((...((.((((((((....(((.(((((...(((...(((((((((((((((((((.((((((((..((....))...((((((((((((((.........))))))..))))))))....))))))))...)))))))).....))))))))))).(((((.....)))))...)))..))))).....))).....)))))))).)).))))))).)).))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-257-I16-9MAY2008-056--.607.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	2.39870316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguggaggcuagcuuauccacagagggaacua-ccac----cucuuaaaucu
            +++-++-+++++++---++-++++++++----|+++-||||+++++---+++
            +++-++-+++++++-||++-++++++++-----+++-----+++++--|+++
    REV:    auagcuacggucggu--ggcguuuuccuauaaggguaagccgagaaca-agg
	
	cgaauggagcaucaagaugcucuuagacaacuguggaggcuagcuuauccacagagggaacuaccaccucuuaaaucugaacucuggaaggagauggguuggcaaggaacagacccuucaacagauuuucgagguggaggauauauaucucuggagaaucuaauauucuuugcaaagaccuauccggaaucuuuccagagauuguuacacaaacaagauggaacaagagccgaaugggaauauccuuuugcgguggcuggcaucgauaucucauuca
	.(((((((((((....)))))).........(((.((.(((((((...((.((((((((....(((.(((((...(((...(((((((((((((((((((.((((((((..((....))...((((((((((((((.........))))))..))))))))....))))))))...)))))))).....))))))))))).(((((.....)))))...)))..))))).....))).....)))))))).)).))))))).)).)))...))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-257-I16-9MAY2008-056--.611.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	2.39870316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguggaggcuagcuuauccacagagggaacua-ccac----cucuuaaaucu
            +++-++-+++++++---++-++++++++----|+++-||||+++++---+++
            +++-++-+++++++-||++-++++++++-----+++-----+++++--|+++
    REV:    auagcuacggucggu--ggcguuuuccuauaaggguaagccgagaaca-agg
	
	uggagcaucaagaugcucuuagacaacuguggaggcuagcuuauccacagagggaacuaccaccucuuaaaucugaacucuggaaggagauggguuggcaaggaacagacccuucaacagauuuucgagguggaggauauauaucucuggagaaucuaauauucuuugcaaagaccuauccggaaucuuuccagagauuguuacacaaacaagauggaacaagagccgaaugggaauauccuuuugcgguggcuggcaucgauau
	.(((((((....)))))))........(((.((.(((((((...((.((((((((....(((.(((((...(((...(((((((((((((((((((.((((((((..((....))...((((((((((((((.........))))))..))))))))....))))))))...)))))))).....))))))))))).(((((.....)))))...)))..))))).....))).....)))))))).)).))))))).)).))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-257-I16-9MAY2008-056--.637.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	2.39870316666667	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uguggaggcuagcuuauccacagagggaacua-ccac----cucuuaaaucu
            +++-++-+++++++---++-++++++++----|+++-||||+++++---+++
            +++-++-+++++++-||++-++++++++-----+++-----+++++--|+++
    REV:    auagcuacggucggu--ggcguuuuccuauaaggguaagccgagaaca-agg
	
	cuguggaggcuagcuuauccacagagggaacuaccaccucuuaaaucugaacucuggaaggagauggguuggcaaggaacagacccuucaacagauuuucgagguggaggauauauaucucuggagaaucuaauauucuuugcaaagaccuauccggaaucuuuccagagauuguuacacaaacaagauggaacaagagccgaaugggaauauccuuuugcgguggcuggcaucgauau
	.(((.((.(((((((...((.((((((((....(((.(((((...(((...(((((((((((((((((((.((((((((..((....))...((((((((((((((.........))))))..))))))))....))))))))...)))))))).....))))))))))).(((((.....)))))...)))..))))).....))).....)))))))).)).))))))).)).))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-257-I16-9MAY2008-056--.642.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.95	MeanVal:	2.7145865	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaggcuagcuuauccacagagggaacua-ccac----cucuuaaaucu
            ++-+++++++---++-++++++++----|+++-||||+++++---+++
            ++-+++++++-||++-++++++++-----+++-----+++++--|+++
    REV:    cuacggucggu--ggcguuuuccuauaaggguaagccgagaaca-agg
	
	gaggcuagcuuauccacagagggaacuaccaccucuuaaaucugaacucuggaaggagauggguuggcaaggaacagacccuucaacagauuuucgagguggaggauauauaucucuggagaaucuaauauucuuugcaaagaccuauccggaaucuuuccagagauuguuacacaaacaagauggaacaagagccgaaugggaauauccuuuugcgguggcuggcaucg
	((.(((((((...((.((((((((....(((.(((((...(((...(((((((((((((((((((.((((((((..((....))...((((((((((((((.........))))))..))))))))....))))))))...)))))))).....))))))))))).(((((.....)))))...)))..))))).....))).....)))))))).)).))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-258-L20-9MAY2008-070--.572.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0.234340666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuuacgguuaccaagcuugauggcugguucauuccgu
            ++++++---++++-++++++++-+++-+++--++++++
            ++++++-||++++|++++++++|+++-+++||++++++
    REV:    uggguga--augg-ucgaacug-ugagcag--aaggca
	
	cugcaaucagauuaugcaggguaaacauuugcaacaagucacauuacaaaagguggauuuccaugcccaucuaucacuuacgguuaccaagcuugauggcugguucauuccgugaacagaugacggaagacgagugucaagcugguaaguggguugugacuucuuggcugcaa
	.((((..(((....((((((.......))))))..((((((((.......((((((..........))))))...((((((...((((.((((((((.(((.(((..((((((.........))))))))).))))))))))))))).)))))))))))))).)))..)))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-258-L20-9MAY2008-070--.596.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0.234340666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuuacgguuaccaagcuugauggcugguucauuccgu
            ++++++---++++-++++++++-+++-+++--++++++
            ++++++-||++++|++++++++|+++-+++||++++++
    REV:    uggguga--augg-ucgaacug-ugagcag--aaggca
	
	acauuugcaacaagucacauuacaaaagguggauuuccaugcccaucuaucacuuacgguuaccaagcuugauggcugguucauuccgugaacagaugacggaagacgagugucaagcugguaaguggguugugacuucuuggcugcaaccgcugcagccuguuucauuugagucucaauaggagau
	.((..((.(((.(((((((.......((((((..........))))))...((((((...((((.((((((((.(((.(((..((((((.........))))))))).))))))))))))))).)))))))))))))....(((((((.....))))))).))).))..)).(((((.....)))))

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-258-L20-9MAY2008-070--.599.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.41	MeanVal:	0.234340666666666	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    acuuacgguuaccaagcuugauggcugguucauuccgu
            ++++++---++++-++++++++-+++-+++--++++++
            ++++++-||++++|++++++++|+++-+++||++++++
    REV:    uggguga--augg-ucgaacug-ugagcag--aaggca
	
	uuugcaacaagucacauuacaaaagguggauuuccaugcccaucuaucacuuacgguuaccaagcuugauggcugguucauuccgugaacagaugacggaagacgagugucaagcugguaaguggguugugacuucuuggcugcaac
	.(((((.(((((((((.......((((((..........))))))...((((((...((((.((((((((.(((.(((..((((((.........))))))))).))))))))))))))).)))))))))))))...))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-258-L20-9MAY2008-070--.644.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.82	MeanVal:	2.791746	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ucacuua-cgguuaccaagcuugauggcugguucauuccgu
            ++++---|++-+++++-++++++++-+++-+++--++++++
            ++++----++-+++++|++++++++|+++-+++||++++++
    REV:    aguguugggugaaugg-ucgaacug-ugagcag--aaggca
	
	aucacuuacgguuaccaagcuugauggcugguucauuccgugaacagaugacggaagacgagugucaagcugguaaguggguugugacuucuuggcugcaaccgcugcagccuguuucauuugagucucaauaggagau
	.((((...((.(((((.((((((((.(((.(((..((((((.........))))))))).)))))))))))))))).))....))))......(((((((.....)))))))............(((((.....)))))

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-258-L20-9MAY2008-070--.651.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.58	MeanVal:	0.375906	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgguuaccaagcuugauggcugguucauuccgu
            ++-+++++-++++++++-+++-+++--++++++
            ++-+++++|++++++++|+++-+++||++++++
    REV:    gugaaugg-ucgaacug-ugagcag--aaggca
	
	acgguuaccaagcuugauggcugguucauuccgugaacagaugacggaagacgagugucaagcugguaaguggguugugacuucuuggcugcaaccgcugcagccuguuucauuugagucucaaua
	.((.(((((.((((((((.(((.(((..((((((.........))))))))).)))))))))))))))).)).((((.(((((...(((((((.....)))))))..........))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-271-N24-16MAY2008-084--.578.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.314374	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccuagggagaucguag-cgauuccgccgau
            +++---++++-++++--|+++++++++++++
            +++|||++++-++++---+++++++++++++
    REV:    cgg---ucucaggcagaggcuaaggcggcua
	
	ccgauagcagauuccggacugaaucgaugccuagggagaucguagcgauuccgccgauugcaucggcggaaucggagacggacucuggcuggucaucg
	.((((.((.(((((......)))))...(((...((((.((((..(((((((((((((...)))))))))))))...)))).)))))))..)).))))

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-271-N24-16MAY2008-084--.586.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.74	MeanVal:	0.659717999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaugccuag--ggagaucguag-cgauuccgccgau
            ++++-++++||++++-++++--|+++++++++++++
            ++++-++++--++++-++++---+++++++++++++
    REV:    cuacuggucggucucaggcagaggcuaaggcggcua
	
	agauuccggacugaaucgaugccuagggagaucguagcgauuccgccgauugcaucggcggaaucggagacggacucuggcuggucaucg
	.(((((......)))))((((.((((((((.((((..(((((((((((((...)))))))))))))...)))).))))..)))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-271-N24-16MAY2008-084--.601.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.76	MeanVal:	0.667849999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cgaugccuag--ggagaucguag-cgauuccgccgau
            +++++-++++||++++-++++--|+++++++++++++
            +++++-++++--++++-++++---+++++++++++++
    REV:    gcuacuggucggucucaggcagaggcuaaggcggcua
	
	ucgaugccuagggagaucguagcgauuccgccgauugcaucggcggaaucggagacggacucuggcuggucaucg
	.(((((.((((((((.((((..(((((((((((((...)))))))))))))...)))).))))..)))).)))))

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-271-N24-16MAY2008-084--.606.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.83	MeanVal:	0.314374	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gccuagggagaucguag-cgauuccgccgau
            +++---++++-++++--|+++++++++++++
            +++|||++++-++++---+++++++++++++
    REV:    cgg---ucucaggcagaggcuaaggcggcua
	
	gccuagggagaucguagcgauuccgccgauugcaucggcggaaucggagacggacucuggcu
	(((...((((.((((..(((((((((((((...)))))))))))))...)))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-274-D09-20MAY2008-045--.761.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.73	MeanVal:	1.2235875	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    uauuucuuua--auggguac-guccauuucagguag
            +++--++---||++++++++|+++++----++++++
            +++--++-----++++++++-+++++||||++++++
    REV:    auggggauacgauaccuauguuaggu----uucguc
	
	guauuucuuuaauggguacguccauuucagguaggauuccacugcuuuggauuguauccauagcauagggguaa
	.(((..((...(((((((((((((....((((((.......))))))))))).)))))))).....))..))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.395.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	10.640231	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggg-aggcugaugguaaggu----------cgugga-gcca--acaaaaggugaaacugccag-augaucuuucaucuuugcgcucu
            +++|+++++---++++++++||||||||||++++--|++++||+++--++-++++-+++++++|++++++++----++++--+++++
            +++-+++++|||++++++++----------++++---++++--+++--++-++++-+++++++-++++++++--||++++-|+++++
    REV:    cccauccga---ucauuucacuuucuauaugcgcacgcggugaugucgucaacuucgacggucguacuagaguu--gaaaa-cgaga
	
	acccggagucaaagagaagagcuagagcuauagggacgaaaauaaaaauuaggguuguuguuuuuaagcagggaggcugaugguaaggucguggagccaacaaaaggugaaacugccagaugaucuuucaucuuugcgcucugagggagagcaaaaguugagaucaugcuggcagcuucaacugcuguaguggcgcacgcguauaucuuucacuuuacuagccuacccg
	.(((....((.....))..(((....)))...)))..((((((((.(((....))).)))))))).....((((((((...((((((((((((..(((((((..((.((((.(((((((((((((((....((((..(((((.....))))).))))..)))))))).))))))).)))).))..)))..))))...))))..........))))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.420.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	10.640231	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggg-aggcugaugguaaggu----------cgugga-gcca--acaaaaggugaaacugccag-augaucuuucaucuuugcgcucu
            +++|+++++---++++++++||||||||||++++--|++++||+++--++-++++-+++++++|++++++++----++++--+++++
            +++-+++++|||++++++++----------++++---++++--+++--++-++++-+++++++-++++++++--||++++-|+++++
    REV:    cccauccga---ucauuucacuuucuauaugcgcacgcggugaugucgucaacuucgacggucguacuagaguu--gaaaa-cgaga
	
	agcuauagggacgaaaauaaaaauuaggguuguuguuuuuaagcagggaggcugaugguaaggucguggagccaacaaaaggugaaacugccagaugaucuuucaucuuugcgcucugagggagagcaaaaguugagaucaugcuggcagcuucaacugcuguaguggcgcacgcguauaucuuucacuuuacuagccuacccg
	.(((.(((((((((.(((..........))).)))))))))))).((((((((...((((((((((((..(((((((..((.((((.(((((((((((((((....((((..(((((.....))))).))))..)))))))).))))))).)))).))..)))..))))...))))..........))))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.420.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	10.640231	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggg-aggcugaugguaaggu----------cgugga-gcca--acaaaaggugaaacugccag-augaucuuucaucuuugcgcucu
            +++|+++++---++++++++||||||||||++++--|++++||+++--++-++++-+++++++|++++++++----++++--+++++
            +++-+++++|||++++++++----------++++---++++--+++--++-++++-+++++++-++++++++--||++++-|+++++
    REV:    cccauccga---ucauuucacuuucuauaugcgcacgcggugaugucgucaacuucgacggucguacuagaguu--gaaaa-cgaga
	
	agcuauagggacgaaaauaaaaauuaggguuguuguuuuuaagcagggaggcugaugguaaggucguggagccaacaaaaggugaaacugccagaugaucuuucaucuuugcgcucugagggagagcaaaaguugagaucaugcuggcagcuucaacugcuguaguggcgcacgcguauaucuuucacuuuacuagccuacccg
	.(((.((..(((((.(((..........))).)))))..))))).((((((((...((((((((((((..(((((((..((.((((.(((((((((((((((....((((..(((((.....))))).))))..)))))))).))))))).)))).))..)))..))))...))))..........))))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.424.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	10.640231	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggg-aggcugaugguaaggu----------cgugga-gcca--acaaaaggugaaacugccag-augaucuuucaucuuugcgcucu
            +++|+++++---++++++++||||||||||++++--|++++||+++--++-++++-+++++++|++++++++----++++--+++++
            +++-+++++|||++++++++----------++++---++++--+++--++-++++-+++++++-++++++++--||++++-|+++++
    REV:    cccauccga---ucauuucacuuucuauaugcgcacgcggugaugucgucaacuucgacggucguacuagaguu--gaaaa-cgaga
	
	auagggacgaaaauaaaaauuaggguuguuguuuuuaagcagggaggcugaugguaaggucguggagccaacaaaaggugaaacugccagaugaucuuucaucuuugcgcucugagggagagcaaaaguugagaucaugcuggcagcuucaacugcuguaguggcgcacgcguauaucuuucacuuuacuagccuacccg
	.(((((((((.(((..........))).)))))))))....((((((((...((((((((((((..(((((((..((.((((.(((((((((((((((....((((..(((((.....))))).))))..)))))))).))))))).)))).))..)))..))))...))))..........))))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.424.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	10.640231	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggg-aggcugaugguaaggu----------cgugga-gcca--acaaaaggugaaacugccag-augaucuuucaucuuugcgcucu
            +++|+++++---++++++++||||||||||++++--|++++||+++--++-++++-+++++++|++++++++----++++--+++++
            +++-+++++|||++++++++----------++++---++++--+++--++-++++-+++++++-++++++++--||++++-|+++++
    REV:    cccauccga---ucauuucacuuucuauaugcgcacgcggugaugucgucaacuucgacggucguacuagaguu--gaaaa-cgaga
	
	auagggacgaaaauaaaaauuaggguuguuguuuuuaagcagggaggcugaugguaaggucguggagccaacaaaaggugaaacugccagaugaucuuucaucuuugcgcucugagggagagcaaaaguugagaucaugcuggcagcuucaacugcuguaguggcgcacgcguauaucuuucacuuuacuagccuacccg
	.((..(((((.(((..........))).)))))..))....((((((((...((((((((((((..(((((((..((.((((.(((((((((((((((....((((..(((((.....))))).))))..)))))))).))))))).)))).))..)))..))))...))))..........))))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.431.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	10.640231	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggg-aggcugaugguaaggu----------cgugga-gcca--acaaaaggugaaacugccag-augaucuuucaucuuugcgcucu
            +++|+++++---++++++++||||||||||++++--|++++||+++--++-++++-+++++++|++++++++----++++--+++++
            +++-+++++|||++++++++----------++++---++++--+++--++-++++-+++++++-++++++++--||++++-|+++++
    REV:    cccauccga---ucauuucacuuucuauaugcgcacgcggugaugucgucaacuucgacggucguacuagaguu--gaaaa-cgaga
	
	cgaaaauaaaaauuaggguuguuguuuuuaagcagggaggcugaugguaaggucguggagccaacaaaaggugaaacugccagaugaucuuucaucuuugcgcucugagggagagcaaaaguugagaucaugcuggcagcuucaacugcuguaguggcgcacgcguauaucuuucacuuuacuagccuacccg
	.((((((((.(((....))).)))))))).....((((((((...((((((((((((..(((((((..((.((((.(((((((((((((((....((((..(((((.....))))).))))..)))))))).))))))).)))).))..)))..))))...))))..........))))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.436.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	10.640231	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggg-aggcugaugguaaggu----------cgugga-gcca--acaaaaggugaaacugccag-augaucuuucaucuuugcgcucu
            +++|+++++---++++++++||||||||||++++--|++++||+++--++-++++-+++++++|++++++++----++++--+++++
            +++-+++++|||++++++++----------++++---++++--+++--++-++++-+++++++-++++++++--||++++-|+++++
    REV:    cccauccga---ucauuucacuuucuauaugcgcacgcggugaugucgucaacuucgacggucguacuagaguu--gaaaa-cgaga
	
	auaaaaauuaggguuguuguuuuuaagcagggaggcugaugguaaggucguggagccaacaaaaggugaaacugccagaugaucuuucaucuuugcgcucugagggagagcaaaaguugagaucaugcuggcagcuucaacugcuguaguggcgcacgcguauaucuuucacuuuacuagccuacccg
	.(((((((..........)))))))....((((((((...((((((((((((..(((((((..((.((((.(((((((((((((((....((((..(((((.....))))).))))..)))))))).))))))).)))).))..)))..))))...))))..........))))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.449.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	10.640231	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggg-aggcugaugguaaggu----------cgugga-gcca--acaaaaggugaaacugccag-augaucuuucaucuuugcgcucu
            +++|+++++---++++++++||||||||||++++--|++++||+++--++-++++-+++++++|++++++++----++++--+++++
            +++-+++++|||++++++++----------++++---++++--+++--++-++++-+++++++-++++++++--||++++-|+++++
    REV:    cccauccga---ucauuucacuuucuauaugcgcacgcggugaugucgucaacuucgacggucguacuagaguu--gaaaa-cgaga
	
	uuguuguuuuuaagcagggaggcugaugguaaggucguggagccaacaaaaggugaaacugccagaugaucuuucaucuuugcgcucugagggagagcaaaaguugagaucaugcuggcagcuucaacugcuguaguggcgcacgcguauaucuuucacuuuacuagccuacccg
	.((((.......))))((((((((...((((((((((((..(((((((..((.((((.(((((((((((((((....((((..(((((.....))))).))))..)))))))).))))))).)))).))..)))..))))...))))..........))))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.451.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	10.640231	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggg-aggcugaugguaaggu----------cgugga-gcca--acaaaaggugaaacugccag-augaucuuucaucuuugcgcucu
            +++|+++++---++++++++||||||||||++++--|++++||+++--++-++++-+++++++|++++++++----++++--+++++
            +++-+++++|||++++++++----------++++---++++--+++--++-++++-+++++++-++++++++--||++++-|+++++
    REV:    cccauccga---ucauuucacuuucuauaugcgcacgcggugaugucgucaacuucgacggucguacuagaguu--gaaaa-cgaga
	
	guuguuuuuaagcagggaggcugaugguaaggucguggagccaacaaaaggugaaacugccagaugaucuuucaucuuugcgcucugagggagagcaaaaguugagaucaugcuggcagcuucaacugcuguaguggcgcacgcguauaucuuucacuuuacuagccuacccg
	(((.......))).((((((((...((((((((((((..(((((((..((.((((.(((((((((((((((....((((..(((((.....))))).))))..)))))))).))))))).)))).))..)))..))))...))))..........))))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.451.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	10.640231	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggg-aggcugaugguaaggu----------cgugga-gcca--acaaaaggugaaacugccag-augaucuuucaucuuugcgcucu
            +++|+++++---++++++++||||||||||++++--|++++||+++--++-++++-+++++++|++++++++----++++--+++++
            +++-+++++|||++++++++----------++++---++++--+++--++-++++-+++++++-++++++++--||++++-|+++++
    REV:    cccauccga---ucauuucacuuucuauaugcgcacgcggugaugucgucaacuucgacggucguacuagaguu--gaaaa-cgaga
	
	guuguuuuuaagcagggaggcugaugguaaggucguggagccaacaaaaggugaaacugccagaugaucuuucaucuuugcgcucugagggagagcaaaaguugagaucaugcuggcagcuucaacugcuguaguggcgcacgcguauaucuuucacuuuacuagccuacccg
	..............((((((((...((((((((((((..(((((((..((.((((.(((((((((((((((....((((..(((((.....))))).))))..)))))))).))))))).)))).))..)))..))))...))))..........))))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-276-D15-21MAY2008-062--.464.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.87	MeanVal:	10.640231	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggg-aggcugaugguaaggu----------cgugga-gcca--acaaaaggugaaacugccag-augaucuuucaucuuugcgcucu
            +++|+++++---++++++++||||||||||++++--|++++||+++--++-++++-+++++++|++++++++----++++--+++++
            +++-+++++|||++++++++----------++++---++++--+++--++-++++-+++++++-++++++++--||++++-|+++++
    REV:    cccauccga---ucauuucacuuucuauaugcgcacgcggugaugucgucaacuucgacggucguacuagaguu--gaaaa-cgaga
	
	agggaggcugaugguaaggucguggagccaacaaaaggugaaacugccagaugaucuuucaucuuugcgcucugagggagagcaaaaguugagaucaugcuggcagcuucaacugcuguaguggcgcacgcguauaucuuucacuuuacuagccuacccg
	.((((((((...((((((((((((..(((((((..((.((((.(((((((((((((((....((((..(((((.....))))).))))..)))))))).))))))).)))).))..)))..))))...))))..........))))))))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-279-B17-21MAY2008-079--.346.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.74	MeanVal:	3.18920033333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gacgcagcucuggccuccuguacauaucuccucuucccccuaaug-acuucguuuucggcug
            ++-++--++++--++++++++---+++++--++++++-++--+++|+++----+++++++++
            ++-++-|++++--++++++++-||+++++||++++++-++||+++-+++--||+++++++++
    REV:    cuuugg-gagaaaggaggauaa--guaga--agaaggagg--uacaugauc--aaagucgac
	
	cgacgcagcucuggccuccuguacauaucuccucuucccccuaaugacuucguuuucggcugacaucauuagcaugguaguaguaguacuguuaccagcuguacuaguacagauugacgguguggcuaauguuggagaugaacaaguacuugcugcagcugaaacuaguacauggaggaagaagaugaauaggaggaaagaggguuucuccauuaucacuagaaauguuaauuuucuuugugu
	.((.((..((((..((((((((...(((((..((((((.((..((((((....(((((((((.((((.(((((((.....((((..((((((((....(((((....)))))..))))))))..))))))))))).))))....(((....))).)))))))))..))).))))).))))))))))).))))))))..)))).)).))........(((.(((((.......)))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-279-B17-21MAY2008-079--.353.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	1.45089	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caucauuagcaugguaguaguaguacuguuaccagcugua
            ++++-+++++++-----++++--++++++++----+++++
            ++++-+++++++|||||++++--++++++++--||+++++
    REV:    guagagguugua-----aucgguguggcaguua--gacau
	

>LUSTE1AD-RP-279-B17-21MAY2008-079--.353.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.77	MeanVal:	3.308833	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucuggccuccuguacauaucuccucuucccccuaaug-acuucguuuucggcug
            ++++--++++++++---+++++--++++++-++--+++|+++----+++++++++
            ++++--++++++++-||+++++||++++++-++||+++-+++--||+++++++++
    REV:    gagaaaggaggauaa--guaga--agaaggagg--uacaugauc--aaagucgac
	
	gcucuggccuccuguacauaucuccucuucccccuaaugacuucguuuucggcugacaucauuagcaugguaguaguaguacuguuaccagcuguacuaguacagauugacgguguggcuaauguuggagaugaacaaguacuugcugcagcugaaacuaguacauggaggaagaagaugaauaggaggaaagaggguuucuccauuaucacuagaaauguuaauuuucuuugugu
	.((((..((((((((...(((((..((((((.((..((((((....(((((((((.((((.(((((((.....((((..((((((((....(((((....)))))..))))))))..))))))))))).))))....(((....))).)))))))))..))).))))).))))))))))).))))))))..))))..............(((.(((((.......)))))..))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-279-B17-21MAY2008-079--.398.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	1.45089	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caucauuagcaugguaguaguaguacuguuaccagcugua
            ++++-+++++++-----++++--++++++++----+++++
            ++++-+++++++|||||++++--++++++++--||+++++
    REV:    guagagguugua-----aucgguguggcaguua--gacau
	
	uuuucggcugacaucauuagcaugguaguaguaguacuguuaccagcuguacuaguacagauugacgguguggcuaauguuggagaugaacaaguacuugcugcagcugaaacuaguacauggaggaagaagaugaauaggaggaaagaggguuucuccauuaucacuagaaauguuaauuuucuuugugugcc
	.(((((((((.((((.(((((((.....((((..((((((((....(((((....)))))..))))))))..))))))))))).))))....(((....))).)))))))))...(((((..(((((((..(((((...(((((((......))))))).)))))..((....))....)))))))..))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-279-B17-21MAY2008-079--.408.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.99	MeanVal:	1.45089	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caucauuagcaugguaguaguaguacuguuaccagcugua
            ++++-+++++++-----++++--++++++++----+++++
            ++++-+++++++|||||++++--++++++++--||+++++
    REV:    guagagguugua-----aucgguguggcaguua--gacau
	
	acaucauuagcaugguaguaguaguacuguuaccagcuguacuaguacagauugacgguguggcuaauguuggagauga
	.((((.(((((((.....((((..((((((((....(((((....)))))..))))))))..))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-285-M23-26MAY2008-084--.367.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.41	MeanVal:	4.1532825	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auguuucuccacauauuu---ccagacaaaa--uucc
            ++++-+++++++++++++|||+++++-----||++++
            ++++-+++++++++++++---+++++-------++++
    REV:    uauauagggguguauaagaccggucuuauguagaagg
	
	uugcucuggcaucgacugagaagauguuucucgcuguggcauccaugacgaaauguuucuccacauauuuccagacaaaauuccacuggaagauguauucuggccagaauauguggggauauauccaguagcau
	.((((((((..(((...((((((...))))))...((((...))))..))).((((.((((((((((((((((((.....((((...)))).......)))))...))))))))))))).)))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-285-M23-26MAY2008-084--.418.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.41	MeanVal:	4.1532825	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    auguuucuccacauauuu---ccagacaaaa--uucc
            ++++-+++++++++++++|||+++++-----||++++
            ++++-+++++++++++++---+++++-------++++
    REV:    uauauagggguguauaagaccggucuuauguagaagg
	
	aauguuucuccacauauuuccagacaaaauuccacuggaagauguauucuggccagaauauguggggauauauc
	.((((.((((((((((((((((((.....((((...)))).......)))))...))))))))))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-289-P06-22MAY2008-017--.705.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-2.15223683333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuuccggaucuu---ccuccacgg-cgacggu
            +++++++++--+++-|||+++++-+++|+++++++
            +++++++++--+++----+++++-+++-+++++++
    REV:    cagagaggcgggggucucggaggcgccuguugcca
	
	gagcuaacuuucacuucuggcucgacagugguagccgguuuuuccggaucuuccuccacggcgacgguggcggaagcggaggaaacuccggaaccguuguccgcggaggcucugggggcggagagacg
	..((((....(((((((......)).)))))))))..(((((((((..(((.(((((.((((((((((.((....))((((....))))...))))))).))).)))))....)))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-289-P06-22MAY2008-017--.705.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-2.15223683333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuuccggaucuu---ccuccacgg-cgacggu
            +++++++++--+++-|||+++++-+++|+++++++
            +++++++++--+++----+++++-+++-+++++++
    REV:    cagagaggcgggggucucggaggcgccuguugcca
	
	gagcuaacuuucacuucuggcucgacagugguagccgguuuuuccggaucuuccuccacggcgacgguggcggaagcggaggaaacuccggaaccguuguccgcggaggcucugggggcggagagacg
	((((((...........))))))..............(((((((((..(((.(((((.((((((((((.((....))((((....))))...))))))).))).)))))....)))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-289-P06-22MAY2008-017--.716.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-2.15223683333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuuccggaucuu---ccuccacgg-cgacggu
            +++++++++--+++-|||+++++-+++|+++++++
            +++++++++--+++----+++++-+++-+++++++
    REV:    cagagaggcgggggucucggaggcgccuguugcca
	
	cacuucuggcucgacagugguagccgguuuuuccggaucuuccuccacggcgacgguggcggaagcggaggaaacuccggaaccguuguccgcggaggcucugggggcggagagacg
	.((..(((......)))..)).....(((((((((..(((.(((((.((((((((((.((....))((((....))))...))))))).))).)))))....)))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-289-P06-22MAY2008-017--.723.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-2.15223683333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuuccggaucuu---ccuccacgg-cgacggu
            +++++++++--+++-|||+++++-+++|+++++++
            +++++++++--+++----+++++-+++-+++++++
    REV:    cagagaggcgggggucucggaggcgccuguugcca
	
	ggcucgacagugguagccgguuuuuccggaucuuccuccacggcgacgguggcggaagcggaggaaacuccggaaccguuguccgcggaggcucugggggcggagagacg
	((((..((....)))))).(((((((((..(((.(((((.((((((((((.((....))((((....))))...))))))).))).)))))....)))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-289-P06-22MAY2008-017--.742.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.46	MeanVal:	-2.15223683333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guuuuuccggaucuu---ccuccacgg-cgacggu
            +++++++++--+++-|||+++++-+++|+++++++
            +++++++++--+++----+++++-+++-+++++++
    REV:    cagagaggcgggggucucggaggcgccuguugcca
	
	guuuuuccggaucuuccuccacggcgacgguggcggaagcggaggaaacuccggaaccguuguccgcggaggcucugggggcggagagacg
	(((((((((..(((.(((((.((((((((((.((....))((((....))))...))))))).))).)))))....)))..))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-296-F13-26MAY2008-059--.407.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.08	MeanVal:	-2.45389333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugaaguagaggagg----gugaaguacaug
            ++-++++++++++++-||||+++--+++++++
            ++|++++++++++++-----+++||+++++++
    REV:    cc-cuucauuucuucaaaaacac--cauguau
	
	auauuccaaaaagaguaaaaaaaggaaaagaugauggcugcuaugugaugguuuggagucauugcgacugucaucaucccguaaaaggugaaguagaggagggugaaguacaugaagaauauguaccacaaaaacuucuuuacuucccacucgaauccaaucauggaguauguugcaacuccaua
	.(((((......)))))......(((...((((((((((((...(((((........))))).)))...)))))))))........((.((((((((((((.(((..(((((((.....)))))))))).....)))))))))))))).......)))....(((((((........))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-296-F13-26MAY2008-059--.419.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.08	MeanVal:	-2.45389333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugaaguagaggagg----gugaaguacaug
            ++-++++++++++++-||||+++--+++++++
            ++|++++++++++++-----+++||+++++++
    REV:    cc-cuucauuucuucaaaaacac--cauguau
	
	gaguaaaaaaaggaaaagaugauggcugcuaugugaugguuuggagucauugcgacugucaucaucccguaaaaggugaaguagaggagggugaaguacaugaagaauauguaccacaaaaacuucuuuacuucccacucgaauccaaucauggaguauguugcaacuccauacaucacug
	.(((.......(((...((((((((((((...(((((........))))).)))...)))))))))........((.((((((((((((.(((..(((((((.....)))))))))).....)))))))))))))).......)))....(((((((........))))))).....))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-296-F13-26MAY2008-059--.429.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.08	MeanVal:	-2.45389333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugaaguagaggagg----gugaaguacaug
            ++-++++++++++++-||||+++--+++++++
            ++|++++++++++++-----+++||+++++++
    REV:    cc-cuucauuucuucaaaaacac--cauguau
	
	aggaaaagaugauggcugcuaugugaugguuuggagucauugcgacugucaucaucccguaaaaggugaaguagaggagggugaaguacaugaagaauauguaccacaaaaacuucuuuacuucccacucgaauccaaucauggaguauguugcaacuccaua
	.(((...((((((((((((...(((((........))))).)))...)))))))))........((.((((((((((((.(((..(((((((.....)))))))))).....)))))))))))))).......)))....(((((((........))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-296-F13-26MAY2008-059--.451.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.08	MeanVal:	-2.45389333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugaaguagaggagg----gugaaguacaug
            ++-++++++++++++-||||+++--+++++++
            ++|++++++++++++-----+++||+++++++
    REV:    cc-cuucauuucuucaaaaacac--cauguau
	
	gugaugguuuggagucauugcgacugucaucaucccguaaaaggugaaguagaggagggugaaguacaugaagaauauguaccacaaaaacuucuuuacuucccacucgaauccaaucauggaguauguugcaacuccauacaucacu
	((((((...((((((...((((((..................((.((((((((((((.(((..(((((((.....)))))))))).....)))))))))))))).......((((....))))....))))))))))))..)))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-296-F13-26MAY2008-059--.457.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.08	MeanVal:	-2.45389333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugaaguagaggagg----gugaaguacaug
            ++-++++++++++++-||||+++--+++++++
            ++|++++++++++++-----+++||+++++++
    REV:    cc-cuucauuucuucaaaaacac--cauguau
	
	guuuggagucauugcgacugucaucaucccguaaaaggugaaguagaggagggugaaguacaugaagaauauguaccacaaaaacuucuuuacuucccacucgaauccaaucauggaguauguugcaacuccauaca
	((.((((((...((((((..................((.((((((((((((.(((..(((((((.....)))))))))).....)))))))))))))).......((((....))))....)))))))))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-296-F13-26MAY2008-059--.459.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.08	MeanVal:	-2.45389333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugaaguagaggagg----gugaaguacaug
            ++-++++++++++++-||||+++--+++++++
            ++|++++++++++++-----+++||+++++++
    REV:    cc-cuucauuucuucaaaaacac--cauguau
	
	uuggagucauugcgacugucaucaucccguaaaaggugaaguagaggagggugaaguacaugaagaauauguaccacaaaaacuucuuuacuucccacucgaauccaaucauggaguauguugcaacuccau
	.((((((...((((((..................((.((((((((((((.(((..(((((((.....)))))))))).....)))))))))))))).......((((....))))....)))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-296-F13-26MAY2008-059--.467.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.08	MeanVal:	-2.45389333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugaaguagaggagg----gugaaguacaug
            ++-++++++++++++-||||+++--+++++++
            ++|++++++++++++-----+++||+++++++
    REV:    cc-cuucauuucuucaaaaacac--cauguau
	
	auugcgacugucaucaucccguaaaaggugaaguagaggagggugaaguacaugaagaauauguaccacaaaaacuucuuuacuucccacucgaauccaaucauggaguauguugcaac
	.(((((((..................((.((((((((((((.(((..(((((((.....)))))))))).....)))))))))))))).......((((....))))....))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-296-F13-26MAY2008-059--.492.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.08	MeanVal:	-2.45389333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggugaaguagaggagg----gugaaguacaug
            ++-++++++++++++-||||+++--+++++++
            ++|++++++++++++-----+++||+++++++
    REV:    cc-cuucauuucuucaaaaacac--cauguau
	
	aggugaaguagaggagggugaaguacaugaagaauauguaccacaaaaacuucuuuacuucccacucgaauccaaucauggaguauguugcaacuccaua
	.((.((((((((((((.(((..(((((((.....)))))))))).....))))))))))))))..............(((((((........))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-297-N14-26MAY2008-051--.280.1	is_not_MIRNA
	VAL:	1.16	MeanVal:	0.761240999999999	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cggugagugaugucuggguuauuggcuuugauccucugga
            +++++++++---++++-++---+++++----------+++
            +++++++++---++++-++-||+++++----------+++
    REV:    gucgcucacggaagacguau--guuggucaaguauuuccu
	
	uuuagcggcggugcuaaaagcuucgcggugagugaugucuggguuauuggcuuugauccucuggaucucuuccuuuaugaacugguuguaugcagaaggcacucgcugacgcuucucgggaggucgauuaacgauucgauuuuggggaggugaagcacgggcuguuaauuuggugguggggauggauuuggcugaugaugagccuccaccuccaccuccac
	.((((((((.(((((..........(((((((((...((((.((...(((((..........(((.....)))..........))))).)).))))...))))))))).((((((((.(((.(((((........)))))))).)))))))).)))))..))))))))..(((.(((((((.((((...((((.......)))))))).))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1AD-RP-297-N14-26MAY2008-051--.376.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.06	MeanVal:	-0.7411495	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ggca-cucgcuga--cgcuucucgggaggucga
            ++++|++++-++-||++++++++-+++-+++++
            ++++-++++|++---++++++++-+++|+++++
    REV:    uugucgggc-acgaaguggagggguuu-uagcu
	
	aggcacucgcugacgcuucucgggaggucgauuaacgauucgauuuuggggaggugaagcacgggcuguuaauuuggugguggggauggauuuggcugaugaugagccuccaccuccaccuccac
	.((((((((.((.((((((((.(((.(((((........)))))))).))))))))...)))))).))))....(((.(((((((.((((...((((.......)))))))).))))))).))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1NG-Contig2201--.587.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.42	MeanVal:	3.33070733333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guauugguuucagaagcagccguagu-agccgccggagaag
            +++--++++------++++-+++---|++++++++++++++
            +++--++++------++++|+++----++++++++++++++
    REV:    cguucucgacucccccguc-gcgguguucggcggccucuuc
	
	cguauugguuucagaagcagccguaguagccgccggagaagauccuucuccggcggcuuguggcgcugcccccucagcucuugcuugcccuuuugaaggcu
	.(((..((((......((((.(((...((((((((((((((...))))))))))))))....)))))))......))))..)))..(((........))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1NG-RP-018-E08-08JAN2007-056--.640.0	is_not_MIRNA
	VAL:	2.51	MeanVal:	1.84081333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gucu--augagaguacucuucucaaccgagag
            +++-||++++++---+++++---+++++++++
            +++---++++++|||+++++--|+++++++++
    REV:    uaguuuuacucu---gagagua-uuggcucuu
	
	ugucuaugagaguacucuucucaaccgagagaguuauauucucgguuaugagagucucauuuugauc
	.(((.((((((...(((((...(((((((((.......)))))))))..)))))))))))...))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1NG-RP-080-D06-19JAN2007-042--.370.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	3.855054	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccucucuguacgcaguuga---agagcuuagcg
            +++-++++-+++++++++++|||++++---++++
            +++-++++-+++++++++++---++++|||++++
    REV:    gggugagagaugcguuaacuuagucuc---uugu
	
	acaucggcaucaauuccagcgaauucuggugcccucucuguacgcaguugaagagcuuagcguguuuguucucugauucaauugcguagagagugggauaagggacauuguauuucauacgagcccug
	.((((((....(((((....)))))))))))(((.((((.(((((((((((((((...((((....))))))))...))))))))))).)))).)))...((((...((((((...)))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1NG-RP-080-D06-19JAN2007-042--.374.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	3.855054	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccucucuguacgcaguuga---agagcuuagcg
            +++-++++-+++++++++++|||++++---++++
            +++-++++-+++++++++++---++++|||++++
    REV:    gggugagagaugcguuaacuuagucuc---uugu
	
	cggcaucaauuccagcgaauucuggugcccucucuguacgcaguugaagagcuuagcguguuuguucucugauucaauugcguagagagugggauaagggacauuguauuucauacgagcccug
	...........((((......))))..(((.((((.(((((((((((((((...((((....))))))))...))))))))))).)))).)))...((((...((((((...)))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1NG-RP-080-D06-19JAN2007-042--.374.1	is_not_MIRNA
	VAL:	0.84	MeanVal:	0.911567	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cucuguacgcaguuga---agagcuuagcg
            ++++-+++++++++++|||++++---++++
            ++++-+++++++++++---++++|||++++
    REV:    gagagaugcguuaacuuagucuc---uugu
	
	cggcaucaauuccagcgaauucuggugcccucucuguacgcaguugaagagcuuagcguguuuguucucugauucaauugcguagagagugggauaagggacauuguauuucauacgagcccug
	.(((((((((((....))))..)))))))..((((.(((((((((((((((...((((....))))))))...))))))))))).)))).......((((...((((((...)))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1NG-RP-080-D06-19JAN2007-042--.384.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	3.855054	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccucucuguacgcaguuga---agagcuuagcg
            +++-++++-+++++++++++|||++++---++++
            +++-++++-+++++++++++---++++|||++++
    REV:    gggugagagaugcguuaacuuagucuc---uugu
	
	uccagcgaauucuggugcccucucuguacgcaguugaagagcuuagcguguuuguucucugauucaauugcguagagagugggauaagggacauuguauuucauacgagcccug
	.((((......))))..(((.((((.(((((((((((((((...((((....))))))))...))))))))))).)))).)))...((((...((((((...)))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1NG-RP-080-D06-19JAN2007-042--.400.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.98	MeanVal:	3.855054	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    cccucucuguacgcaguuga---agagcuuagcg
            +++-++++-+++++++++++|||++++---++++
            +++-++++-+++++++++++---++++|||++++
    REV:    gggugagagaugcguuaacuuagucuc---uugu
	
	gcccucucuguacgcaguugaagagcuuagcguguuuguucucugauucaauugcguagagagugggauaagggacauuguauuucauacgagcccug
	.(((.((((.(((((((((((((((...((((....))))))))...))))))))))).)))).)))...((((...((((((...)))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1NG-RP-098-C07-05FEB2007-059--.530.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.93	MeanVal:	2.227954	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugagc-aca---guggagggauuuagcccgucau--ugcguuuu
            +++--|+++|||+++++++++--+++--+++++-||++++++++
            +++---+++---+++++++++--+++-|+++++---++++++++
    REV:    acuauauguacauaccuuucuuuaucu-guagucccaugcaaaa
	
	agaagaugaaugagcacaguggagggauuuagcccgucauugcguuuugguaaacuguaaaaacguacccugaugucuauuucuuuccauacauguauaucaguugauaauuuucaacggcauuuuca
	.(((((((..(((..((((((((((((..(((..(((((.((((((((...........))))))))...))))).)))..)))))))))...)))...)))(((((......)))))..))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1NG-RP-098-C07-05FEB2007-059--.537.0	is_not_MIRNA
	VAL:	3.09	MeanVal:	2.8924225	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggagggauuuagcccgucau--ugcguuuu
            +++++++++--+++--+++++-||++++++++
            +++++++++--+++-|+++++---++++++++
    REV:    uaccuuucuuuaucu-guagucccaugcaaaa
	
	gaaugagcacaguggagggauuuagcccgucauugcguuuugguaaacuguaaaaacguacccugaugucuauuucuuuccauacauguauaucaguugauaauuuucaacggcauuuucauucc
	(((((((....(((((((((..(((..(((((.((((((((...........))))))))...))))).)))..)))))))))..((((......(((((......))))).)))).))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1NG-RP-098-C07-05FEB2007-059--.542.0	is_not_MIRNA
	VAL:	3.09	MeanVal:	2.8924225	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggagggauuuagcccgucau--ugcguuuu
            +++++++++--+++--+++++-||++++++++
            +++++++++--+++-|+++++---++++++++
    REV:    uaccuuucuuuaucu-guagucccaugcaaaa
	
	agcacaguggagggauuuagcccgucauugcguuuugguaaacuguaaaaacguacccugaugucuauuucuuuccauacauguauaucaguugauaauuuucaacggca
	.((...(((((((((..(((..(((((.((((((((...........))))))))...))))).)))..)))))))))............(((((......))))).)).

##################################################

##################################################
>LUSTE1NG-RP-098-C07-05FEB2007-059--.547.0	is_not_MIRNA
	VAL:	3.09	MeanVal:	2.8924225	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    guggagggauuuagcccgucau--ugcguuuu
            +++++++++--+++--+++++-||++++++++
            +++++++++--+++-|+++++---++++++++
    REV:    uaccuuucuuuaucu-guagucccaugcaaaa
	
	aguggagggauuuagcccgucauugcguuuugguaaacuguaaaaacguacccugaugucuauuucuuuccauacauguauaucaguugauaauuuucaacggcauu
	.(((((((((..(((..(((((.((((((((...........))))))))...))))).)))..)))))))))..((((......(((((......))))).)))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1NG-RP-134-C01-6FEB2006-011--.364.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaucuuuuuccgucucggaaagguugguuuaagagag
            +++++++++---++++++++--++--++++---+++++
            +++++++++|||++++++++--++-|++++---+++++
    REV:    acuaggaaa---uagaguuuggucu-ucgauaauucuc
	
	gucuauguauacagaacaguuugauucucuauauauuaagaaaauuugaucuuuuuccgucucggaaagguugguuuaagagaguguacucuuaauagcuucugguuugagauaaaggaucau
	.((((((((((.((((........)))).)))))))..))).....(((((((((...((((((((..((..((((...(((((....)))))...)))).))..))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1NG-RP-134-C01-6FEB2006-011--.402.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.50	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    gaaaauu-------ugaucuuuuuccgucucggaaagguugguuuaagagag
            ++++---|||||||+++++++++---++++++++--++--++++---+++++
            ++++----------+++++++++|||++++++++--++-|++++---+++++
    REV:    cuuuguaugcuaauacuaggaaa---uagaguuuggucu-ucgauaauucuc
	
	agaaaauuugaucuuuuuccgucucggaaagguugguuuaagagaguguacucuuaauagcuucugguuugagauaaaggaucauaaucguauguuuca
	.((((...(((((((((...((((((((..((..((((...(((((....)))))...)))).))..)))))))))))))))))..........)))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1NG-RP-134-C01-6FEB2006-011--.409.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.56	MeanVal:	0	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaucuuuuuccgucucggaaagguugguuuaagagag
            +++++++++---++++++++--++--++++---+++++
            +++++++++|||++++++++--++-|++++---+++++
    REV:    acuaggaaa---uagaguuuggucu-ucgauaauucuc
	
	uugaucuuuuuccgucucggaaagguugguuuaagagaguguacucuuaauagcuucugguuugagauaaaggaucau
	.(((((((((...((((((((..((..((((...(((((....)))))...)))).))..))))))))))))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1NG-RP-161-A04-10FEB2007-032--.280.0	is_not_MIRNA
	VAL:	1.18	MeanVal:	0.709942333333333	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ccaagacaaacgguuggauu------ugg-ucaaacucc
            +++++--+++++++++++++||||||+++|+++++++++
            +++++--+++++++++++++------+++-+++++++++
    REV:    gguuuaauuugucgauuuaguccuuggccuaguuugagg
	

>LUSTE1NG-RP-161-A04-10FEB2007-032--.280.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.45	MeanVal:	-2.36128	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    caggcucuaguggcuccagcuccagcuguguuuuuuuag
            ++++--+++++++++--+++---++-++-+++++-++++
            ++++--+++++++++--+++-||++|++|+++++-++++
    REV:    guuuauggucgccgaccucgc--uc-ac-cgaaguaguc
	
	caccuuccaagacaaacgguuggauuuggucaaacuccaacggaaccggcugagccgguuccucuuuacuagccggaguuugauccgguuccugauuuagcuguuuaauuuggucaggcucuaguggcuccagcuccagcuguguuuuuuuaguuuguucugaugaagccacucgcuccagccgcugguauuuggguuuauuuuucugcaacagaaagu
	.(((..(((((..(((((((((((((((((((((((((...(((((((((...))))))))).((.....))..))))))))).)))......)))))))))))))..))))).((((..(((((((((..(((...((.((.(((((.((((......)))).))))))))).)))..)))))))))..)))))))....(((((((...))))))).

##################################################

##################################################
>LUSTE1NG-RP-250-E08-16MAY2007-056--.342.0	is_not_MIRNA
	VAL:	0.35	MeanVal:	2.1046845	Thresholds t: 0.9	T: 4.37
    FWD:    ugaugacggcagg-------------agcucgggaaga-agugauguggc
            ++-++++++-+++|||||||||||||+++++-+++++-|+++++++++++
            ++|++++++|+++-------------+++++-+++++--+++++++++++
    REV:    ac-acugcc-ucccucuaccguucuuucgaggccuuccaucgcuauaccg
	
	uugaugacggcaggagcucgggaagaagugauguggcguaaaaucuggagguggguuucaucaguugacgcucuucucaaguugccguagcgauucgcugccauaucgcuaccuuccggagcuuucuugccaucucccuccgucacau
	.((.((((((.((((((((.(((((.(((((((((((..........((((.((((.(((.....))).)))).)))).((((((....))))))....)))))))))))..))))).))))).............))))))))))).

##################################################

##################################################
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scaffold1880.Lu0910.pre-
miRNA:1007.miRNA:5901


Contig6926 3.0 15.074


 miRNA    21 AUCUUCCUCGUUUUUUUUCGA 1     
             :::.:::::::::...:.:.:       
Target  1300 UAGGAGGAGCAAAGGGAGGUU 1320  


Cleavage 1


scaffold1880.Lu0910.pre-
miRNA:1007.miRNA:5904


Contig6926 3.0 15.074


 miRNA    20 AUCUUCCUCGUUUUUUUUCG 1     
             :::.:::::::::...:.:.       
Target  1300 UAGGAGGAGCAAAGGGAGGU 1319  


Cleavage 1


scaffold521.Lu0910.pre-
miRNA:2295.miRNA:13924


Contig6926 3.0 11.947


 miRNA    20 UUGUUGGAAAUUUCGAUUUU 1     
             ::::::::::..::. ::::       
Target   156 AACAACCUUUGGAGUGAAAA 175   


Cleavage 1


scaffold521.Lu0910.pre-
miRNA:2296.miRNA:13930


Contig6926 3.0 11.947


 miRNA    20 UUGUUGGAAAUUUCGAUUUU 1     
             ::::::::::..::. ::::       
Target   156 AACAACCUUUGGAGUGAAAA 175   


Cleavage 1


scaffold521.Lu0910.pre-
miRNA:2297.miRNA:13936


Contig6926 3.0 11.947


 miRNA    20 UUGUUGGAAAUUUCGAUUUU 1     
             ::::::::::..::. ::::       
Target   156 AACAACCUUUGGAGUGAAAA 175   


Cleavage 1
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keywords:  3977
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C17893406.Lu0910.pre-
miRNA:241.miRNA:1349


Contig3977 3.0 9.165


 miRNA    21 GCAGCGGUAGGAGGUAAAGAA 1     
             .::: :: ::.:::.::::::       
Target   544 UGUCCCCCUCUUCCGUUUCUU 564   


Cleavage 1


C17893406.Lu0910.pre-
miRNA:241.miRNA:1353


Contig3977 3.0 9.089


 miRNA    21 CAGCGGUAGGAGGUAAAGAAG 1     
             ::: :: ::.:::.:::::::       
Target   545 GUCCCCCUCUUCCGUUUCUUC 565   


Cleavage 1


scaffold521.Lu0910.pre-
miRNA:2295.miRNA:13924


Contig3977 3.0 12.025


 miRNA    20 UUGUUGGAAAUUUCGAUUUU 1     
             ::::::::::..::. ::::       
Target   161 AACAACCUUUGGAGUGAAAA 180   


Cleavage 1


scaffold521.Lu0910.pre-
miRNA:2296.miRNA:13930


Contig3977 3.0 12.025


 miRNA    20 UUGUUGGAAAUUUCGAUUUU 1     
             ::::::::::..::. ::::       
Target   161 AACAACCUUUGGAGUGAAAA 180   


Cleavage 1


scaffold521.Lu0910.pre-
miRNA:2297.miRNA:13936


Contig3977 3.0 12.025


 miRNA    20 UUGUUGGAAAUUUCGAUUUU 1     
             ::::::::::..::. ::::       
Target   161 AACAACCUUUGGAGUGAAAA 180   


Cleavage 1
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scaffold1238.Lu0910.pre-
miRNA:891.miRNA:5208


Contig14005 2.0 9.488


 miRNA    21 UAAAAAAAAAAAUGAGAGAGA 1     
             .::::::::::::::.:::.        
Target   442 GUUUUUUUUUUUACUUUCUUA 462   


Cleavage 1


scaffold1238.Lu0910.pre-
miRNA:891.miRNA:5208


LUSLE4AD-
T3-039_M04_06OCT2009_004


2.0 10.704


 miRNA    20 AAAAAAAAAAAUGAGAGAGA 1     
              :::::::::: ::::::::       
Target   645 GUUUUUUUUUUUCUCUCUCU 664   


Translation 1


scaffold1238.Lu0910.pre-
miRNA:891.miRNA:5208


Contig2149 2.0 12.246


 miRNA    20 AAAAAAAAAAAUGAGAGAGA 1     
             ::: ::::::: ::::::::       
Target    46 UUUCUUUUUUUUCUCUCUCU 65    


Translation 1


scaffold1238.Lu0910.pre-
miRNA:891.miRNA:5208


Contig5653 2.5 19.192


 miRNA    20 AAAAAAAAAAAUGAGAGAGA 1     
             ::::::::::: .:.:.:::       
Target   115 UUUUUUUUUUUUUUUUUUCU 134   


Translation 1


scaffold1238.Lu0910.pre-
miRNA:891.miRNA:5208


Contig5555 2.5 20.603


 miRNA    21 UAAAAAAAAAAAUGAGAGAGA 1     
             ::::::::::::..:.::::        
Target   923 AUUUUUUUUUUUGUUUUCUCG 943   


Cleavage 1
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scaffold1389.Lu0910.pre-
miRNA:932.miRNA:5461


Contig3553 2.0 15.553


 miRNA    20 UCUUUAUUAUAUUGUGGAGA 1     
             ::::::::::: :::..:::       
Target    16 AGAAAUAAUAUUACAUUUCU 35    


Translation 1


scaffold1389.Lu0910.pre-
miRNA:932.miRNA:5461


LUSTC1NG-
RP-155_B11_12MAR2007_093


3.0 8.486


 miRNA    20 UCUUUAUUAUAUUGUGGAGA 1     
             :::: ::::.:: :::::.:       
Target    27 AGAACUAAUGUAUCACCUUU 46    


Cleavage 1


scaffold1389.Lu0910.pre-
miRNA:932.miRNA:5461


LUSFL1AD_Contig183 3.0 11.747


 miRNA    20 UCUUUAUUAUAUUGUGGAGA 1     
             : :: ::.:::::::.::::       
Target    21 AUAAUUAGUAUAACAUCUCU 40    


Cleavage 1


scaffold1389.Lu0910.pre-
miRNA:932.miRNA:5461


LUSFL1AD_Contig157 3.0 12.747


 miRNA    20 UCUUUAUUAUAUUGUGGAGA 1     
             : :: ::.:::::::.::::       
Target   114 AUAAUUAGUAUAACAUCUCU 133   


Cleavage 1


scaffold1389.Lu0910.pre-
miRNA:932.miRNA:5461


LUSGE1NG-
RP-117_G04_09MAR2007_020


3.0 19.6


 miRNA    20 UCUUUAUUAUAUUGUGGAGA 1     
             : ::::::::: :::..:::       
Target     4 AAAAAUAAUAUUACAUUUCU 23    


Translation 1


scaffold1389.Lu0910.pre-
miRNA:932.miRNA:5464


Contig8500 2.0 6.989


 miRNA    21 AAGAAAGUUCUUUAUUAUAUU 1     
             ::. ::.::::::::::::::       
Target   729 UUUAUUUAAGAAAUAAUAUAA 749   


Cleavage 1


scaffold1389.Lu0910.pre-
miRNA:932.miRNA:5464


Contig5942 2.5 10.865


 miRNA    20 AGAAAGUUCUUUAUUAUAUU 1     
             :.:::::::::: ::::::        
Target    51 UUUUUCAAGAAAAAAUAUAU 70    


Cleavage 1


scaffold1389.Lu0910.pre-
miRNA:932.miRNA:5464


Contig11328 2.5 18.478


 miRNA    20 AGAAAGUUCUUUAUUAUAUU 1     
             :::::..::.:::.:::::.       
Target   268 UCUUUUGAGGAAUGAUAUAG 287   


Cleavage 1


scaffold1389.Lu0910.pre-
miRNA:932.miRNA:5464


Contig2943 3.0 12.051


 miRNA    20 AGAAAGUUCUUUAUUAUAUU 1     
             :::::.::: :: :::::.:       
Target   215 UCUUUUAAGUAACAAUAUGA 234   


Translation 1


scaffold1389.Lu0910.pre-
miRNA:932.miRNA:5464


Contig7627 3.0 13.726


 miRNA    20 AGAAAGUUCUUUAUUAUAUU 1     
             :. :::::: :::.::::::       
Target   465 UUCUUCAAGUAAUGAUAUAA 484   


Translation 1


scaffold1389.Lu0910.pre-
miRNA:932.miRNA:5464


LUSGC1NG-
RP-140_D06_30JAN2007_042


3.0 15.888


 miRNA    20 AGAAAGUUCUUUAUUAUAUU 1     
             ::::: :: ::.::::::.:       
Target   144 UCUUUGAAAAAGUAAUAUGA 163   


Cleavage 1


scaffold1389.Lu0910.pre-
miRNA:932.miRNA:5464


Contig13452 3.0 17.028


 miRNA    21 AAGAAAGUUCUUUAUUAUAUU 1     
             : ::::::  :::::::::::       
Target   118 UGCUUUCAUCAAAUAAUAUAA 138   


Cleavage 1


scaffold1389.Lu0910.pre-
miRNA:932.miRNA:5464


LUSTE1AD-
RP-256_M20_9MAY2008_068


3.0 17.173


 miRNA    21 AAGAAAGUUCUUUAUUAUAUU 1     
             : ::::::  :::::::::::       
Target   129 UGCUUUCAUCAAAUAAUAUAA 149   


Cleavage 1
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scaffold1389.Lu0910.pre-
miRNA:932.miRNA:5465


Contig8500 2.0 6.814


 miRNA    20 AAGAAAGUUCUUUAUUAUAU 1     
             ::. ::.:::::::::::::       
Target   729 UUUAUUUAAGAAAUAAUAUA 748   


Cleavage 1


scaffold1389.Lu0910.pre-
miRNA:932.miRNA:5465


Contig13467 3.0 10.437


 miRNA    21 UAAGAAAGUUCUUUAUUAUAU 1     
             :::::::.:::: ::.::::        
Target    25 AUUCUUUUAAGAUAUGAUAUU 45    


Translation 1


scaffold1389.Lu0910.pre-
miRNA:932.miRNA:5465


Contig5942 3.0 10.721


 miRNA    20 AAGAAAGUUCUUUAUUAUAU 1     
              :.:::::::::: ::::::       
Target    50 CUUUUUCAAGAAAAAAUAUA 69    


Cleavage 1


scaffold1389.Lu0910.pre-
miRNA:932.miRNA:5465


LUSTE1AD-
RP-256_M20_9MAY2008_068


3.0 16.754


 miRNA    21 UAAGAAAGUUCUUUAUUAUAU 1     
             .: ::::::  ::::::::::       
Target   128 GUGCUUUCAUCAAAUAAUAUA 148   


Translation 1


scaffold1389.Lu0910.pre-
miRNA:932.miRNA:5465


Contig13452 3.0 16.839


 miRNA    21 UAAGAAAGUUCUUUAUUAUAU 1     
             .: ::::::  ::::::::::       
Target   117 GUGCUUUCAUCAAAUAAUAUA 137   


Translation 1


scaffold1389.Lu0910.pre-
miRNA:932.miRNA:5465


Contig2784 3.0 17.838


 miRNA    20 AAGAAAGUUCUUUAUUAUAU 1     
             :::::::::::: :.::.:        
Target   277 UUCUUUCAAGAACUGAUGUU 296   


Cleavage 1


scaffold1389.Lu0910.pre-
miRNA:932.miRNA:5465


Contig11328 3.0 18.263


 miRNA    21 UAAGAAAGUUCUUUAUUAUAU 1     
             : :::::..::.:::.:::::       
Target   266 ACUCUUUUGAGGAAUGAUAUA 286   


Cleavage 1
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Sheet1

		miRNA_Acc.		Target_Acc.		Expectation		UPE		miRNA_start		miRNA_end		Target_start		Target_end		miRNA_aligned_fragment		Target_aligned_fragment		Inhibition		Target_Desc.		multiplicity

		03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:8.miRNA:43		Contig3153		0.5		13.058		1		21		23		43		GGGGGAUGAAGCCUGGUCCGA		UCGGACCAGGCUUCAUUCCCC		Cleavage				1

		03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:8.miRNA:44		Contig3153		0.5		12.756		1		20		23		42		GGGGAUGAAGCCUGGUCCGA		UCGGACCAGGCUUCAUUCCC		Cleavage				1

		03-LUSBE1NG-RP-130-C05-02MAR2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:8.miRNA:45		Contig3153		1.5		12.549		1		21		21		41		GGGAUGAAGCCUGGUCCGAGG		CGUCGGACCAGGCUUCAUUCC		Cleavage				1

		03-LUSBE1NG-RP-178-D07-30MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:22.miRNA:128		Contig10739		2		9.297		1		20		707		726		AGAUGAAANGAAGGAAACAA		UUGUUUCCUUUGUUUUAUCU		Translation				1

		03-LUSBE1NG-RP-178-D07-30MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:22.miRNA:128		Contig9395		2		10.663		1		20		701		720		AGAUGAAANGAAGGAAACAA		UUGUUUCCUUUGUUUUAUCU		Translation				1

		03-LUSBE1NG-RP-178-D07-30MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:22.miRNA:128		03-LUSEN1NG-RP-033_B08_09MAR2007_062		2		9.714		1		20		592		611		AGAUGAAANGAAGGAAACAA		UUGUUUCCUUUGUUUUAUCU		Translation				1

		03-LUSBE1NG-RP-178-D07-30MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:22.miRNA:128		Contig10936		2		7.357		1		20		579		598		AGAUGAAANGAAGGAAACAA		UUGUUUCCUUUGUUUUAUCU		Translation				1

		03-LUSBE1NG-RP-178-D07-30MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:22.miRNA:129		LUSST3AD-T3-008_A06_31JULY2009_031		2		14.678		1		21		348		368		GAUGAAANGAAGGAAACAAAG		UUUUGUUUCUUUCUUUUCAUU		Cleavage				1

		03-LUSEN1NG-RP-045-F12-10MAR2007-086--.Lu0910.pre-miRNA:32.miRNA:179		LUSLE4AD-T3-025_A11_05OCT2009_048		1.5		4.112		1		20		352		371		AGGGAGAGUGGAAGNAGAAG		UUUCUCCUUCCACUCUCCCU		Cleavage				1

		03-LUSEN1NG-RP-045-F12-10MAR2007-086--.Lu0910.pre-miRNA:32.miRNA:179		LUSME1NG-RP-231_A06_13DEC2007_048		2		9.977		1		20		196		215		AGGGAGAGUGGAAGNAGAAG		CUUCUGCUUCCAUUCUUCCU		Cleavage				1

		03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:33.miRNA:184		LUSME1NG-RP-130-1_B03_20MAR2007_029		1		22.246		1		21		489		509		GCUUGCAUGUCGUCGGAGGAU		GUCCUCCGACAACAUGCAAGC		Translation				1

		03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:33.miRNA:185		LUSME1NG-RP-130-1_B03_20MAR2007_029		1.5		22.441		1		20		489		508		CUUGCAUGUCGUCGGAGGAU		GUCCUCCGACAACAUGCAAG		Translation				1

		03-LUSEN1NG-RP-125-C03-24MAR2007-027--.Lu0910.pre-miRNA:33.miRNA:186		LUSME1NG-RP-130-1_B03_20MAR2007_029		1.5		22.134		1		21		490		510		GGCUUGCAUGUCGUCGGAGGA		UCCUCCGACAACAUGCAAGCU		Cleavage				1

		Contig10216.Lu0910.pre-miRNA:73.miRNA:415		Contig10216		1.5		24.919		1		20		737		756		AUGUUUCGAAACAUAUUUCG		CGAUGUAUGUUUCGAAACAU		Cleavage				1

		Contig10216.Lu0910.pre-miRNA:73.miRNA:416		Contig10216		1.5		24.277		1		21		737		757		UAUGUUUCGAAACAUAUUUCG		CGAUGUAUGUUUCGAAACAUA		Cleavage				1

		Contig10422.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:422		LUSME1NG-RP-230_H05_13DEC2007_033		2		13.356		1		20		441		460		AGUAAGGCUUCUAUGAUUCA		UGAAUCUUAGGAGCCUUGCU		Cleavage				1

		Contig10422.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:422		LUSGE1NG-RP-178_B08_03APR2007_062		2		14.827		1		20		528		547		AGUAAGGCUUCUAUGAUUCA		UGAAUCUUAGGAGCCUUGCU		Cleavage				1

		Contig10422.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:422		Contig6097		2		14.827		1		20		509		528		AGUAAGGCUUCUAUGAUUCA		UGAAUCUUAGGAGCCUUGCU		Cleavage				1

		Contig10422.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:422		Contig10112		2		15.669		1		20		487		506		AGUAAGGCUUCUAUGAUUCA		UGAAUCUUAGGAGCCUUGCU		Cleavage				1

		Contig10422.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:422		LUSHE1NG-RP-262_G12_19NOV2007_084		2		15.669		1		20		438		457		AGUAAGGCUUCUAUGAUUCA		UGAAUCUUAGGAGCCUUGCU		Cleavage				1

		Contig10422.Lu0910.pre-miRNA:75.miRNA:422		LUSHE1NG-RP-244_H01_16NOV2007_001		2		16.278		1		20		443		462		AGUAAGGCUUCUAUGAUUCA		UGAAUCUUAGGAGCCUUGCU		Cleavage				1

		Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:641		LUSTE1AD-RP-271_G01_16MAY2008_009		2		15.552		1		21		330		350		AAGAAAUGAAGGAAAGAGAAU		GUUCUUUUUCCUUCAUCUCUU		Cleavage				1

		Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:641		Contig11568		2		11.71		1		20		1172		1191		AAGAAAUGAAGGAAAGAGAA		UUCUCUUUUUUUUAUUUUUU		Cleavage				1

		Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:642		Contig11568		2		10.896		1		21		1172		1192		GAAGAAAUGAAGGAAAGAGAA		UUCUCUUUUUUUUAUUUUUUC		Cleavage				1

		Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:642		Contig10380		2		18.642		1		20		587		606		GAAGAAAUGAAGGAAAGAGA		UCUUUCUUCUUCAUUUCUUC		Cleavage				1

		Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:642		Contig2711		2		17.119		1		20		581		600		GAAGAAAUGAAGGAAAGAGA		UCUUUCUUCUUCAUUUCUUC		Cleavage				1

		Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:643		LUSST1AD_Contig12		1.5		12.92		1		20		1046		1065		AGAAGAAAUGAAGGAAAGAG		UUUUUUCCUUCAUUUCUUUU		Cleavage				1

		Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:646		LUSST1AD_Contig12		1		12.939		1		21		1046		1066		GAGAAGAAAUGAAGGAAAGAG		UUUUUUCCUUCAUUUCUUUUC		Cleavage				1

		Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:646		Contig526		2		19.47		1		20		194		213		GAGAAGAAAUGAAGGAAAGA		UCUCUCUUUCAUUUCUUCUU		Cleavage				1

		Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:647		Contig3655		1.5		11.335		1		21		142		162		ACGAGAAGAAAUGAAGGAAAG		CUCUCCUUCAUUUCUUCUUGU		Cleavage				1

		Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:647		LUSST1AD_Contig12		2		12.746		1		21		1048		1068		ACGAGAAGAAAUGAAGGAAAG		UUUUCCUUCAUUUCUUUUCAU		Cleavage				1

		Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:647		Contig5553		2		9.571		1		20		514		533		ACGAGAAGAAAUGAAGGAAA		UUUCUUUCCUUUCUUUUCGU		Cleavage				1

		Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:647		Contig13919		2		7.397		1		20		389		408		ACGAGAAGAAAUGAAGGAAA		UUUCUUUCCUUUCUUUUCGU		Cleavage				1

		Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:648		LUSST1AD_Contig12		2		13.1		1		21		1047		1067		CGAGAAGAAAUGAAGGAAAGA		UUUUUCCUUCAUUUCUUUUCA		Cleavage				1

		Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:648		Contig526		2		20.061		1		21		194		214		CGAGAAGAAAUGAAGGAAAGA		UCUCUCUUUCAUUUCUUCUUG		Cleavage				1

		Contig10916.Lu0910.pre-miRNA:112.miRNA:648		Contig3655		1.5		11.369		1		20		142		161		CGAGAAGAAAUGAAGGAAAG		CUCUCCUUCAUUUCUUCUUG		Cleavage				1

		Contig11360.Lu0910.pre-miRNA:117.miRNA:676		LUSST4AD-T3-048_N20_15SEP2009_068		2		16.449		1		21		594		614		AACUUGAGGCGGUCUACAUCG		UGAGGUAGACCGUCUCGAGUU		Cleavage				1

		Contig11360.Lu0910.pre-miRNA:117.miRNA:678		LUSHE1NG-RP-120_G06_16FEB2007_036		2		12.679		1		20		195		214		GAGUGGCGGAGAACUUGAGG		CCUCAAGUUCUUCGUUAUUC		Cleavage				1

		Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:122.miRNA:700		03-LUSEN1NG-RP-228_C09_05JUN2007_075		2		8.746		1		20		27		46		AAUUCAGGCGGAGAGAUAGA		UUUAUCUCUUCGACUGAAUU		Cleavage				1

		Contig11617.Lu0910.pre-miRNA:124.miRNA:713		FLAX-RP-017_C10_13JULY2007_076		2		21.615		1		20		452		471		AAAUUCAGGCGGAGAGAUAG		CUUUCUCUCUGCUUGAAUUU		Cleavage				1

		Contig11804.Lu0910.pre-miRNA:134.miRNA:770		Contig5530		1.5		11.613		1		21		727		747		CUCUUUCUUCAGAUUUCUCCU		AGGAGAAAUGUGAAGGAAGAG		Cleavage				1

		Contig11804.Lu0910.pre-miRNA:134.miRNA:770		LUSHE1AD-RP-291_D20_4JUNE2008_078		2		14.18		1		20		221		240		CUCUUUCUUCAGAUUUCUCC		ACAGAAAUCUGAAGAAAGAG		Cleavage				1

		Contig11804.Lu0910.pre-miRNA:134.miRNA:770		Contig9781		2		24.208		1		21		521		541		CUCUUUCUUCAGAUUUCUCCU		AGGAGAAAUCUGCAGGAGGAG		Translation				1

		Contig11804.Lu0910.pre-miRNA:134.miRNA:771		Contig1041		2		24.98		1		21		465		485		UCUUUCUUCAGAUUUCUCCUC		GAGGAGAAAUCUGAAGGAGGU		Cleavage				1

		Contig11804.Lu0910.pre-miRNA:134.miRNA:771		Contig5530		1.5		10.433		1		21		726		746		UCUUUCUUCAGAUUUCUCCUC		GAGGAGAAAUGUGAAGGAAGA		Translation				1

		Contig11804.Lu0910.pre-miRNA:134.miRNA:771		Contig9781		2		23.631		1		20		521		540		UCUUUCUUCAGAUUUCUCCU		AGGAGAAAUCUGCAGGAGGA		Cleavage				1

		Contig11804.Lu0910.pre-miRNA:134.miRNA:775		Contig5530		1.5		12.817		1		21		728		748		ACUCUUUCUUCAGAUUUCUCC		GGAGAAAUGUGAAGGAAGAGU		Cleavage				1

		Contig11804.Lu0910.pre-miRNA:134.miRNA:775		LUSHE1AD-RP-291_D20_4JUNE2008_078		2		14.198		1		20		222		241		ACUCUUUCUUCAGAUUUCUC		CAGAAAUCUGAAGAAAGAGG		Cleavage				1

		Contig122.Lu0910.pre-miRNA:151.miRNA:862		Contig11753		2		19.313		1		21		176		196		UGCAAGAUCGAAAGUAAAAUG		UAUUUUACUUUCUAUCUUGUG		Translation				1

		Contig12307.Lu0910.pre-miRNA:159.miRNA:906		LUSGE1NG-RP-132_D07_09MAR2007_057		2		15.439		1		20		24		43		GUUACCUGUGCAAAAUGCAG		CUGCAAUUUGUGCAGGUAAC		Cleavage				1

		Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:162.miRNA:925		LUSTE1AD-RP-264_P15_15MAY2008_050		2		15.011		1		20		234		253		AGAGAUGGAAUCAAGAGCAU		CUGCUUUUGAUUUCAUCUCU		Cleavage				1

		Contig12419.Lu0910.pre-miRNA:162.miRNA:926		LUSTE1AD-RP-264_P15_15MAY2008_050		1		15.016		1		20		235		254		CAGAGAUGGAAUCAAGAGCA		UGCUUUUGAUUUCAUCUCUG		Cleavage				1

		Contig12546.Lu0910.pre-miRNA:170.miRNA:964		Contig1154		2		15.01		1		21		37		57		CAUGAGGCCUCUUCGGAGCGG		CCGCUCCGAAGAGACCUCAUA		Cleavage				1

		Contig12945.Lu0910.pre-miRNA:173.miRNA:978		LUSLE1AD_Contig121		1.5		18.455		1		21		574		594		AGGCAGUAGAACACAUCGGGA		UCCUGAUGUCUUCUACUGCCU		Cleavage				1

		Contig12945.Lu0910.pre-miRNA:173.miRNA:978		Contig8948		1.5		16.554		1		21		1404		1424		AGGCAGUAGAACACAUCGGGA		UCCUGAUGUCUUCUACUGCCU		Cleavage				1

		Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:175.miRNA:987		FLAXSQ_RP_013_F07_15AUG2006_053		1		12.344		1		20		377		396		CUAGUCAAGCAAGUAAUGUU		AACAUUACCUGCUUGACUAG		Cleavage				1

		Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:175.miRNA:990		FLAXSQ_RP_013_F07_15AUG2006_053		2		12.098		1		20		376		395		UAGUCAAGCAAGUAAUGUUC		AAACAUUACCUGCUUGACUA		Translation				1

		Contig1299.Lu0910.pre-miRNA:177.miRNA:997		FLAXSQ_RP_013_F07_15AUG2006_053		1		16.775		1		21		381		401		CAAGUCUAGUCAAGCAAGUAA		UUACCUGCUUGACUAGACUUG		Cleavage				1

		Contig13303.Lu0910.pre-miRNA:181.miRNA:1016		Contig13303		2		21.291		1		21		100		120		AACAAGUUACUUAACAAGUUA		UAACUUGUUACUUAACUUGUU		Translation				1

		Contig13303.Lu0910.pre-miRNA:181.miRNA:1018		Contig13303		2		21.216		1		20		100		119		ACAAGUUACUUAACAAGUUA		UAACUUGUUACUUAACUUGU		Translation				1

		Contig13303.Lu0910.pre-miRNA:181.miRNA:1019		Contig13303		2		21.134		1		21		101		121		UAACAAGUUACUUAACAAGUU		AACUUGUUACUUAACUUGUUA		Translation				1

		Contig13303.Lu0910.pre-miRNA:181.miRNA:1021		LUSGC1NG-RP-108_A02_25JAN2007_016		2		12.521		1		20		436		455		AGUUACUUAACAAGUUACUU		AACUAUCUUGUUAAGUAACU		Cleavage				1

		Contig13317.Lu0910.pre-miRNA:183.miRNA:1030		03-LUSEN1NG-RP-039_A06_09MAR2007_048		2		24.089		1		20		17		36		GAAGGGGGGGGCUUUUUCCA		GGGAAAAAGCCCCCCCCUUG		Cleavage				1

		Contig13317.Lu0910.pre-miRNA:183.miRNA:1032		03-LUSEN1NG-RP-039_A06_09MAR2007_048		2		24.089		1		20		16		35		AAGGGGGGGGCUUUUUCCAA		GGGGAAAAAGCCCCCCCCUU		Cleavage				1

		Contig13317.Lu0910.pre-miRNA:183.miRNA:1032		LUSHE1NG-RP-256_H11_16NOV2007_081		2		19.417		1		20		897		916		AAGGGGGGGGCUUUUUCCAA		UUGGGGAAACCCCCCCCCUU		Translation				1

		Contig13317.Lu0910.pre-miRNA:184.miRNA:1035		Contig3994		2		11.935		1		20		1215		1234		GGGAAGGGGGGGGCUUUUUC		AAAAAAGACCCCCCCUUCCC		Cleavage				1

		Contig13317.Lu0910.pre-miRNA:184.miRNA:1035		Contig4302		2		9.395		1		20		1100		1119		GGGAAGGGGGGGGCUUUUUC		AAAAACGCCCCCCCCUUCCC		Cleavage				1

		Contig13317.Lu0910.pre-miRNA:184.miRNA:1035		LUSHE1NG-RP-074_D03_15FEB2007_025		2		8.374		1		20		215		234		GGGAAGGGGGGGGCUUUUUC		CAAAAACCCCCCCCCUUCCC		Cleavage				1

		Contig13317.Lu0910.pre-miRNA:184.miRNA:1037		03-LUSEN1NG-RP-020_E05_09MAR2007_039		2		21.714		1		20		613		632		GGAAGGGGGGGGCUUUUUCC		GGAAGAAGCCUUCCCCUUUC		Cleavage				1

		Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:221.miRNA:1230		Contig1815		2		22.421		1		21		147		167		UUGUGGAUGAGGACUGGGAUC		GAUCCCUGUUCUUAUCCACAA		Cleavage				1

		Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:221.miRNA:1231		Contig1815		2		22.443		1		21		148		168		GUUGUGGAUGAGGACUGGGAU		AUCCCUGUUCUUAUCCACAAC		Cleavage				1

		Contig13868.Lu0910.pre-miRNA:221.miRNA:1234		Contig1815		2		22.401		1		21		149		169		CGUUGUGGAUGAGGACUGGGA		UCCCUGUUCUUAUCCACAACG		Cleavage				1

		Contig140.Lu0910.pre-miRNA:224.miRNA:1245		LUSTC1NG-RP-147_H02_11MAR2007_002		1		12.205		1		21		139		159		NAGGGAUGGUAUUAUUAUACA		UGUAUAAUAAUACCAUCCCUU		Cleavage				1

		Contig1403.Lu0910.pre-miRNA:225.miRNA:1250		LUSME1NG-RP-098_E10_08MAR2007_072		1.5		17.157		1		20		223		242		UUUUUUUUCUUACAAGUCCU		AGGACUUGAAAGAAAAAAGA		Cleavage				1

		Contig14075.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1302		LUSTC1NG-RP-207_H11_13MAY2007_081		2		21.916		1		20		435		454		UGAAUCCAUCAGCAGAUCCA		UGGGUUUGCUUAUGGAUUCA		Translation				1

		Contig14075.Lu0910.pre-miRNA:235.miRNA:1302		Contig13583		2		24.835		1		20		216		235		UGAAUCCAUCAGCAGAUCCA		UGGGUUUGCUUAUGGAUUCA		Translation				1

		Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:260.miRNA:1440		Contig11050		2		22.054		1		21		230		250		UGUUGCUUCUCUCGCAACACU		AAUGUUGCGAGGGAAGCAGCA		Cleavage				1

		Contig1539.Lu0910.pre-miRNA:260.miRNA:1442		Contig11050		2		22.124		1		20		232		251		CUGUUGCUUCUCUCGCAACA		UGUUGCGAGGGAAGCAGCAU		Cleavage				1

		Contig2062.Lu0910.pre-miRNA:291.miRNA:1559		LUSFL1AD_Contig525		2		11.544		1		20		132		151		UUUUUUUCCAAAUUGCCUCC		GGAGGCAAUUUGGGACAAAA		Cleavage				1

		Contig2062.Lu0910.pre-miRNA:291.miRNA:1559		LUSFL2AD-WB-011_J15_22NOV2008_056		2		11.544		1		20		125		144		UUUUUUUCCAAAUUGCCUCC		GGAGGCAAUUUGGGACAAAA		Cleavage				1

		Contig208.Lu0910.pre-miRNA:293.miRNA:1569		LUSST4AD-T3-025_K18_15SEP2009_069		2		18.294		1		21		871		890		AUUUAGAUCUAUCUCCNGCCG		CGGC-GGAGAUAGAUCUAAAU		Cleavage				1

		Contig213.Lu0910.pre-miRNA:295.miRNA:1574		LUSFL2AD-WB-008_L14_21NOV2008_053		2		11.531		1		21		457		476		UCCCGCUCAAGUCGANGGUGU		ACACC-UCGACUUGAGCGGGA		Cleavage				1

		Contig213.Lu0910.pre-miRNA:295.miRNA:1575		LUSFL2AD-WB-008_L14_21NOV2008_053		2		11.531		1		20		459		478		GUUCCCGCUCAAGUCGANGG		ACCUCGACUUGAGCGGGAAC		Cleavage				1

		Contig213.Lu0910.pre-miRNA:295.miRNA:1576		LUSFL2AD-WB-008_L14_21NOV2008_053		2		11.531		1		21		456		475		CCCGCUCAAGUCGANGGUGUC		GACACC-UCGACUUGAGCGGG		Cleavage				1

		Contig213.Lu0910.pre-miRNA:295.miRNA:1577		LUSFL2AD-WB-008_L14_21NOV2008_053		0		11.531		1		21		462		482		UUUGGUUCCCGCUCAAGUCGA		UCGACUUGAGCGGGAACCAAA		Cleavage				1

		Contig213.Lu0910.pre-miRNA:295.miRNA:1578		LUSFL2AD-WB-008_L14_21NOV2008_053		1		11.531		1		21		460		480		UGGUUCCCGCUCAAGUCGANG		CCUCGACUUGAGCGGGAACCA		Cleavage				1

		Contig2135.Lu0910.pre-miRNA:296.miRNA:1579		Contig2735		1.5		23.548		1		21		1335		1355		AAAAAAAUACCCCCCCCCCCU		GGGUGGGGGGGGUGUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig2135.Lu0910.pre-miRNA:296.miRNA:1579		LUSHE1NG-RP-251_H08_16NOV2007_050		1.5		21.905		1		21		954		974		AAAAAAAUACCCCCCCCCCCU		GGGUGGGGGGGGUGUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig2135.Lu0910.pre-miRNA:296.miRNA:1580		LUSHE1NG-RP-262_B08_19NOV2007_062		2		24.779		1		21		996		1016		AAAAAAUACCCCCCCCCCCUU		GGGGGGGUGGGGGUGUUUUUU		Cleavage				1

		Contig2135.Lu0910.pre-miRNA:296.miRNA:1580		LUSHE1NG-RP-251_H08_16NOV2007_050		2		21.905		1		21		953		973		AAAAAAUACCCCCCCCCCCUU		GGGGUGGGGGGGGUGUUUUUU		Cleavage				1

		Contig2302.Lu0910.pre-miRNA:301.miRNA:1612		LUSLE4AD-T3-040_K13_06OCT2009_053		2		23.855		1		21		624		644		CGCCGUAGUUGAUGACGGCAG		UUGCCGGCGUCGACUACGGCG		Cleavage				1

		Contig2319.Lu0910.pre-miRNA:305.miRNA:1632		Contig3366		1		18.788		1		21		767		787		GGUGUAGCCAAGGCCAGGCAA		UCGCCUGGCCUUGGCUACACC		Cleavage				1

		Contig2319.Lu0910.pre-miRNA:305.miRNA:1632		LUSLE4AD-T3-010_O22_30SEP2009_081		2		21.762		1		21		581		601		GGUGUAGCCAAGGCCAGGCAA		UUGGUUGGCCUUGGCUACACU		Cleavage				1

		Contig2319.Lu0910.pre-miRNA:305.miRNA:1634		Contig3366		0		22.19		1		21		772		792		UCUGAGGUGUAGCCAAGGCCA		UGGCCUUGGCUACACCUCAGA		Cleavage				1

		Contig2319.Lu0910.pre-miRNA:305.miRNA:1635		Contig3366		0		22.409		1		21		773		793		AUCUGAGGUGUAGCCAAGGCC		GGCCUUGGCUACACCUCAGAU		Cleavage				1

		Contig2553.Lu0910.pre-miRNA:307.miRNA:1644		Contig8341		1.5		11.573		1		20		851		870		GGGGAAAACCCAAGAAAAAA		UCUUUUCUUGGGUUUUCUCC		Cleavage				1

		Contig2553.Lu0910.pre-miRNA:307.miRNA:1646		Contig8341		2		11.528		1		21		851		871		GGGGGAAAACCCAAGAAAAAA		UCUUUUCUUGGGUUUUCUCCU		Cleavage				1

		Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:310.miRNA:1662		Contig2792		2		18.569		1		21		850		870		CGGGUUCUCGACGAGGUUCUU		AAGAACCUCAUCGAGAACCCA		Cleavage				1

		Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:325.miRNA:1752		Contig9098		2		15.406		1		20		152		171		UCGACGAGGUUCUUCAGGUU		GGCCUGAAGGACCUUGUCGA		Cleavage				1

		Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:334.miRNA:1805		Contig2792		1		19.351		1		21		848		868		GGUUCUCGACGAGGUUCUUCA		UGAAGAACCUCAUCGAGAACC		Translation				1

		Contig2792.Lu0910.pre-miRNA:334.miRNA:1806		Contig2792		1		22.522		1		21		847		867		GUUCUCGACGAGGUUCUUCAG		CUGAAGAACCUCAUCGAGAAC		Translation				1

		Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:345.miRNA:1862		Contig4241		2		21.737		1		20		186		205		UUCCUUUUCCAAGCCGCUCU		GGAGCGGCUUGGAGGAGGAG		Cleavage				1

		Contig2925.Lu0910.pre-miRNA:345.miRNA:1863		Contig4241		1.5		22.306		1		21		186		206		AUUCCUUUUCCAAGCCGCUCU		GGAGCGGCUUGGAGGAGGAGU		Cleavage				1

		Contig2995.Lu0910.pre-miRNA:351.miRNA:1895		Contig7603		0		14.108		1		21		162		182		UGUUCAAAGUUGAGGUGACCU		AGGUCACCUCAACUUUGAACA		Cleavage				1

		Contig2995.Lu0910.pre-miRNA:351.miRNA:1896		Contig7603		0		14.602		1		21		163		183		UUGUUCAAAGUUGAGGUGACC		GGUCACCUCAACUUUGAACAA		Cleavage				1

		Contig3163.Lu0910.pre-miRNA:352.miRNA:1901		Contig2859		2		17.274		1		20		452		471		CCAAGGCCGAGAUGGGUAGA		UCAGCCCAUCUUGGCCUUGG		Cleavage				1

		Contig3163.Lu0910.pre-miRNA:352.miRNA:1901		LUSLE3AD-T3-011_D09_28SEPT2009_045		2		14.058		1		20		631		650		CCAAGGCCGAGAUGGGUAGA		UCUAGCCAUCUCUGCCUUGG		Cleavage				1

		Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:363.miRNA:1959		03-LUSEN1NG-RP-163_D10_27MAR2007_074		2		19.147		1		21		62		82		GGGGGGGAUAAUUAAAAAAAA		UUUUUUUUAAUUUCCCCCCCC		Translation				1

		Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:363.miRNA:1959		LUSGC1NG_Contig1890		2		23.147		1		21		36		56		GGGGGGGAUAAUUAAAAAAAA		UUUUUUUUAAUUUCCCCCCCC		Translation				1

		Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:363.miRNA:1959		03-LUSEN1NG-RP-219_B08_05JUN2007_062		2		23.886		1		21		36		56		GGGGGGGAUAAUUAAAAAAAA		UUUUUUUUAAUUUCCCCCCCC		Translation				1

		Contig3668.Lu0910.pre-miRNA:363.miRNA:1960		LUSHE1NG-RP-251_G01_16NOV2007_003		2		23.714		1		20		463		482		GGGGGAUAAUUAAAAAAAAA		UUUUUUUUUGGUUGUUCCCC		Cleavage				1

		Contig3679.Lu0910.pre-miRNA:371.miRNA:1997		Contig10814		1		12.094		1		21		854		874		UAGUUCUUAUCAUUAUUAUUA		UAAUAAUAACGAUAAGAACUA		Cleavage				1

		Contig3679.Lu0910.pre-miRNA:371.miRNA:1998		Contig10814		1		12.129		1		21		853		873		AGUUCUUAUCAUUAUUAUUAG		CUAAUAAUAACGAUAAGAACU		Translation				1

		Contig3679.Lu0910.pre-miRNA:371.miRNA:1999		Contig10814		1.5		11.385		1		21		871		891		UCUUCAAAGAGGGAUGAUAGU		ACUAUCAUCCCUCUUCGAAGA		Cleavage				1

		Contig3679.Lu0910.pre-miRNA:373.miRNA:2002		LUSHE1NG-RP-227_D04_04JUN2007_026		2		8.631		1		21		347		367		AUGAUAGUUCNUUAUCAUUAU		AUAAUGAUAAUAAACUAUCAU		Translation				1

		Contig3679.Lu0910.pre-miRNA:373.miRNA:2004		LUSGE1NG-RP-259_G02_22NOV2007_004		2		16.253		1		20		97		116		GAUAGUUCNUUAUCAUUAUU		AAUAAUGAAAAAGAACUAUC		Translation				1

		Contig3679.Lu0910.pre-miRNA:373.miRNA:2004		LUSHE1NG-RP-227_D04_04JUN2007_026		2		8.648		1		20		346		365		GAUAGUUCNUUAUCAUUAUU		AAUAAUGAUAAUAAACUAUC		Translation				1

		Contig3679.Lu0910.pre-miRNA:373.miRNA:2005		Contig10814		2		15.159		1		20		864		882		AGGGAUGAUAGUUCNUUAUC		GAUAA-GAACUAUCAUCCCU		Cleavage				1

		Contig3921.Lu0910.pre-miRNA:375.miRNA:2013		Contig8355		0		17.274		1		21		308		328		CUCAAUCUCUUCCUCUUUAGC		GCUAAAGAGGAAGAGAUUGAG		Cleavage				1

		Contig3921.Lu0910.pre-miRNA:375.miRNA:2014		Contig8355		0		18.479		1		21		307		327		UCAAUCUCUUCCUCUUUAGCC		GGCUAAAGAGGAAGAGAUUGA		Cleavage				1

		Contig3921.Lu0910.pre-miRNA:375.miRNA:2015		Contig8355		0		18.126		1		21		305		325		AAUCUCUUCCUCUUUAGCCCU		AGGGCUAAAGAGGAAGAGAUU		Cleavage				1

		Contig3921.Lu0910.pre-miRNA:375.miRNA:2015		Contig9570		2		7.908		1		21		1558		1578		AAUCUCUUCCUCUUUAGCCCU		AGAGCUGAAGAGGAGGAGAUU		Cleavage				1

		Contig3921.Lu0910.pre-miRNA:375.miRNA:2016		Contig8355		0		19.789		1		20		303		322		CUCUUCCUCUUUAGCCCUGA		UCAGGGCUAAAGAGGAAGAG		Cleavage				1

		Contig4.Lu0910.pre-miRNA:390.miRNA:2126		Contig11486		2		6.198		1		20		106		125		GUUUUGUAUUUAGUUAUUUG		UAAACAACUAAAUACAGAAC		Cleavage				1

		Contig4.Lu0910.pre-miRNA:390.miRNA:2126		LUSFL1AD_Contig233		2		4.878		1		20		10		29		GUUUUGUAUUUAGUUAUUUG		CAAAUAACUAGUUACAAAAU		Translation				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2176		Contig5653		2		17.863		1		21		112		132		AAUAAAAAAAAAAAAAAGGGG		CCCUUUUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2176		LUSHE1NG-RP-036_A04_09FEB2007_032		1.5		16.815		1		21		55		75		AAUAAAAAAAAAAAAAAGGGG		CCCCUUUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2176		LUSHE1NG-RP-257_D11_16NOV2007_089		2		16.033		1		21		426		446		AAUAAAAAAAAAAAAAAGGGG		CCUCUUUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2176		Contig4143		2		13.524		1		21		238		258		AAUAAAAAAAAAAAAAAGGGG		CCUUCUUUUUUUUUUUUUAUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2176		Contig9262		2		11.928		1		20		1166		1185		AAUAAAAAAAAAAAAAAGGG		UCCUUUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2176		Contig9070		2		14.872		1		20		634		653		AAUAAAAAAAAAAAAAAGGG		UUCUUUUUUUUUUUUUUAUC		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2176		FLAX-RP-016_G06_13JULY2007_036		2		13.583		1		21		382		402		AAUAAAAAAAAAAAAAAGGGG		UCUCUUUUUUUUGUUUUUGUU		Translation				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2176		Contig9883		2		21.352		1		20		570		589		AAUAAAAAAAAAAAAAAGGG		UCUUUUUUUUCUUUUUUAUU		Translation				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2176		LUSES4AD-T3-060_C06_15SEP2009_029		2		21.444		1		20		385		404		AAUAAAAAAAAAAAAAAGGG		UCUUUUUUUUCUUUUUUAUU		Translation				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2176		Contig7692		2		17.716		1		21		150		170		AAUAAAAAAAAAAAAAAGGGG		CGCCUUCUUUUUUUUUUUAUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2177		LUSHE1NG-RP-036_A04_09FEB2007_032		1.5		17.124		1		21		54		74		AUAAAAAAAAAAAAAAGGGGG		CCCCCUUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2177		LUSHE1NG-RP-257_D11_16NOV2007_089		2		16.033		1		21		425		445		AUAAAAAAAAAAAAAAGGGGG		CCCUCUUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2177		Contig2533		2		20.251		1		21		123		143		AUAAAAAAAAAAAAAAGGGGG		UCCUCUUUUUUUUUUUUUUGC		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2177		Contig9070		2		15.476		1		20		633		652		AUAAAAAAAAAAAAAAGGGG		AUUCUUUUUUUUUUUUUUAU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2177		Contig4143		2		13.53		1		21		237		257		AUAAAAAAAAAAAAAAGGGGG		UCCUUCUUUUUUUUUUUUUAU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2177		Contig7692		2		18.411		1		21		149		169		AUAAAAAAAAAAAAAAGGGGG		CCGCCUUCUUUUUUUUUUUAU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2178		LUSHE1NG-RP-257_D11_16NOV2007_089		0.5		16.033		1		21		423		443		AAAAAAAAAAAAAAGGGGGGG		CCCCCUCUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2178		LUSHE1NG-RP-036_A04_09FEB2007_032		0.5		17.279		1		21		53		73		AAAAAAAAAAAAAAGGGGGGG		CCCCCCUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2178		Contig5653		1.5		19.217		1		21		109		129		AAAAAAAAAAAAAAGGGGGGG		CCGCCCUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2178		Contig9262		1.5		11.524		1		21		1162		1182		AAAAAAAAAAAAAAGGGGGGG		CCCAUCCUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2178		Contig2533		1		20.518		1		20		122		141		AAAAAAAAAAAAAAGGGGGG		CUCCUCUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2178		03-LUSBE1NG-RP-222_C05_09APR2007_043		1.5		16.902		1		21		508		528		AAAAAAAAAAAAAAGGGGGGG		CUCCGCCUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2178		Contig11480		2		20.456		1		21		809		829		AAAAAAAAAAAAAAGGGGGGG		CCCCCCCUUUUUCUUUUUUUC		Translation				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:401.miRNA:2178		Contig11782		2		21.373		1		20		233		252		AAAAAAAAAAAAAAGGGGGG		GCCUCUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2179		LUSHE1NG-RP-036_A04_09FEB2007_032		0.5		17.328		1		21		52		72		AAAAAAAAAAAAAGGGGGGGU		ACCCCCCUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2179		LUSHE1NG-RP-257_D11_16NOV2007_089		0.5		16.033		1		21		422		442		AAAAAAAAAAAAAGGGGGGGU		GCCCCCUCUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2179		Contig2533		1.5		20.518		1		21		121		141		AAAAAAAAAAAAAGGGGGGGU		ACUCCUCUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2179		LUSHE1NG-RP-257_B12_16NOV2007_094		2		24.59		1		21		651		671		AAAAAAAAAAAAAGGGGGGGU		AUUCCCCCUUUUUUUUUUUUG		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2179		Contig5653		1.5		18.735		1		21		108		128		AAAAAAAAAAAAAGGGGGGGU		GCCGCCCUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2179		Contig9262		1.5		13.015		1		21		1161		1181		AAAAAAAAAAAAAGGGGGGGU		GCCCAUCCUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2179		Contig11480		1		22.934		1		20		809		828		AAAAAAAAAAAAAGGGGGGG		CCCCCCCUUUUUCUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2179		LUSHE1NG-RP-266_D04_19NOV2007_026		1.5		23.382		1		20		814		833		AAAAAAAAAAAAAGGGGGGG		CCCCCCCUUUUUUUUUUAUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2179		Contig4024		2		7.231		1		20		345		364		AAAAAAAAAAAAAGGGGGGG		UCUCUUCUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2179		03-LUSBE1NG-RP-222_C05_09APR2007_043		1.5		21.152		1		20		508		527		AAAAAAAAAAAAAGGGGGGG		CUCCGCCUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2180		Contig2533		1.5		20.489		1		21		120		140		AAAAAAAAAAAAGGGGGGGUU		AACUCCUCUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2180		LUSHE1NG-RP-257_D11_16NOV2007_089		1		16.033		1		21		421		441		AAAAAAAAAAAAGGGGGGGUU		GGCCCCCUCUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2180		LUSHE1NG-RP-036_A04_09FEB2007_032		0.5		17.338		1		20		52		71		AAAAAAAAAAAAGGGGGGGU		ACCCCCCUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2180		LUSHE1NG-RP-257_B12_16NOV2007_094		1		24.412		1		20		651		670		AAAAAAAAAAAAGGGGGGGU		AUUCCCCCUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2180		Contig11656		1.5		12.06		1		21		237		257		AAAAAAAAAAAAGGGGGGGUU		AACUCCCCCUUUAUUUUUUUU		Translation				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2180		LUSGC1NG-RP-047_A10_23JAN2007_080		1.5		15.83		1		21		154		174		AAAAAAAAAAAAGGGGGGGUU		AACCCCCCUUCUUUUUUUUUU		Translation				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2180		Contig6888		2		17.248		1		20		1222		1241		AAAAAAAAAAAAGGGGGGGU		CCCCCCCCUUUUUUUUUUUG		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2180		Contig5653		2		18.38		1		21		107		127		AAAAAAAAAAAAGGGGGGGUU		GGCCGCCCUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4141.Lu0910.pre-miRNA:402.miRNA:2180		Contig9262		2		13.281		1		21		1160		1180		AAAAAAAAAAAAGGGGGGGUU		GGCCCAUCCUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig4316.Lu0910.pre-miRNA:406.miRNA:2197		LUSES1AD_RP_102_K10_15JULY2008_037		1.5		12.64		1		20		127		146		GUUGCAUCCUUUCUCUAUCU		AGUUGGAGAAAGGAUGCAAC		Cleavage				1

		Contig4344.Lu0910.pre-miRNA:413.miRNA:2237		LUSTC1NG-RP-188_H01_17MAR2007_001		2		7.678		1		20		7		26		AUGAGUUAUGCUUAGAAAGG		CUUUUCUAGUCAUAACUCAU		Translation				1

		Contig4344.Lu0910.pre-miRNA:413.miRNA:2237		03-LUSEN1NG-RP-180_C04_28MAR2007_028		2		15.774		1		20		16		35		AUGAGUUAUGCUUAGAAAGG		CUUUUCUAGUCAUAACUCAU		Translation				1

		Contig4358.Lu0910.pre-miRNA:415.miRNA:2246		Contig6708		2		20.07		1		21		491		511		GGAAGGAGCAAGGGAGAACCC		GGAUUCUUCCUUGCUUCUUCC		Cleavage				1

		Contig4358.Lu0910.pre-miRNA:415.miRNA:2250		Contig6708		2		20.036		1		20		491		510		GAAGGAGCAAGGGAGAACCC		GGAUUCUUCCUUGCUUCUUC		Cleavage				1

		Contig4504.Lu0910.pre-miRNA:417.miRNA:2260		Contig11017		2		15.809		1		20		302		321		GGNGGUUUUUUUCUCUAUAG		CUAUGGAGAAAAAAACCUCC		Cleavage				1

		Contig4508.Lu0910.pre-miRNA:425.miRNA:2307		LUSGC1NG_Contig1353		2		15.322		1		20		364		383		AAAAAGCAUUUUGAUAGAAA		UGUCUAUGAAAAUGCUUUUU		Cleavage				1

		Contig4508.Lu0910.pre-miRNA:425.miRNA:2309		LUSGC1NG-RP-056_E01_23JAN2007_007		2		8.887		1		21		16		36		AAGCAUUUUGAUAGAAAGGGG		CUCUUUUUUAUCAGAAUGCUU		Cleavage				1

		Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:436.miRNA:2371		LUSHE1NG-RP-267_F08_19NOV2007_054		2		19.758		1		20		391		410		UUUCCCACCCCUCCCCCUUU		AAAGGGGGGGGGGGGGGAAA		Cleavage				1

		Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:436.miRNA:2372		LUSHE1NG-RP-249_C11_16NOV2007_091		2		21.773		1		20		786		805		CCCACCCCUCCCCCUUUAAC		GUGGAAGGGGGGGGGGUGGG		Cleavage				1

		Contig4557.Lu0910.pre-miRNA:436.miRNA:2372		Contig12849		2		23.582		1		20		232		251		CCCACCCCUCCCCCUUUAAC		GUUGAAGGUGGGGGGGUGGG		Cleavage				1

		Contig4564.Lu0910.pre-miRNA:446.miRNA:2419		Contig2030		2		19.102		1		21		459		479		GUGGAAUGGGAGGGAGAGCUU		AGGCUCUUCCUCCCAUUUCGC		Cleavage				1

		Contig4564.Lu0910.pre-miRNA:446.miRNA:2421		Contig2030		2		18.686		1		21		458		478		UGGAAUGGGAGGGAGAGCUUG		CAGGCUCUUCCUCCCAUUUCG		Cleavage				1

		Contig4564.Lu0910.pre-miRNA:446.miRNA:2422		LUSTE1NG-RP-097_C07_01FEB2007_059		2		13.146		1		20		450		469		GAAUGGGAGGGAGAGCUUGG		UCAAGCUCUUCCUUCCAUUU		Cleavage				1

		Contig4564.Lu0910.pre-miRNA:446.miRNA:2422		LUSME1NG-RP-224_C01_12DEC2007_011		2		17.105		1		20		410		429		GAAUGGGAGGGAGAGCUUGG		UCAAGCUCUUCCUUCCAUUU		Cleavage				1

		Contig4564.Lu0910.pre-miRNA:446.miRNA:2422		Contig2030		2		16.64		1		20		457		476		GAAUGGGAGGGAGAGCUUGG		UCAGGCUCUUCCUCCCAUUU		Cleavage				1

		Contig4564.Lu0910.pre-miRNA:446.miRNA:2422		Contig2282		2		15.126		1		20		492		511		GAAUGGGAGGGAGAGCUUGG		UCAAGCUCUUCCUUCCAUUU		Cleavage				1

		Contig47.Lu0910.pre-miRNA:452.miRNA:2453		LUSFL1AD_Contig36		0		11.448		1		21		268		288		AAGUGAGAUUUUCCGAGGAGG		CCUCCUCGGAAAAUCUCACUU		Cleavage				1

		Contig47.Lu0910.pre-miRNA:452.miRNA:2454		LUSFL1AD_Contig36		0		9.164		1		21		267		287		AGUGAGAUUUUCCGAGGAGGA		UCCUCCUCGGAAAAUCUCACU		Cleavage				1

		Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:455.miRNA:2471		Contig4998		1		19.466		1		21		1559		1579		AAGCCCCUCAGAUUCCCAAAU		AUUAGGGAAUCUGAGGGGCUU		Cleavage				1

		Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:455.miRNA:2472		Contig4998		1		19.419		1		21		1560		1580		GAAGCCCCUCAGAUUCCCAAA		UUAGGGAAUCUGAGGGGCUUC		Cleavage				1

		Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:455.miRNA:2473		Contig4998		1.5		19.488		1		21		1561		1581		GGAAGCCCCUCAGAUUCCCAA		UAGGGAAUCUGAGGGGCUUCU		Cleavage				1

		Contig4998.Lu0910.pre-miRNA:455.miRNA:2475		Contig4998		0.5		21.297		1		21		1563		1583		GGGGAAGCCCCUCAGAUUCCC		GGGAAUCUGAGGGGCUUCUCC		Cleavage				1

		Contig5052.Lu0910.pre-miRNA:504.miRNA:2766		LUSHE1NG_Contig2129		2		15.491		1		20		1051		1070		GGGGGUUUUUCCCAACCCUC		AAGGGGUGGGAAAAACCCCC		Cleavage				1

		Contig5135.Lu0910.pre-miRNA:513.miRNA:2809		Contig6626		2		24.984		1		21		633		653		GCAGGAAGUUGAUCCUUGAGG		CCUCACGGAUCAACUUCCUGA		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2832		Contig5486		1.5		10.048		1		21		457		477		CUCCUUCUUCUCUUCUUCCUU		GAGGAAGAAGUGAAGGAGGAG		Translation				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2832		LUSST4AD-T3-057_B19_15SEP2009_080		2		19.602		1		21		218		238		CUCCUUCUUCUCUUCUUCCUU		GAGGAAGAAGAGGAAAAGGAG		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2832		LUSTC1NG-RP-214_G04_13MAY2007_020		2		9.131		1		21		415		436		CUCCUUCUUC-UCUUCUUCCUU		AAGGAAGAAGAUGAAGAAGGAG		Translation				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2832		Contig7406		2		13.516		1		21		296		316		CUCCUUCUUCUCUUCUUCCUU		GACGAGGAGGAGAAGAAGGAG		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2833		Contig13078		1.5		12.037		1		21		612		632		UCCUUCUUCUCUUCUUCCUUC		GAAGGAAGAAGGAAAGAAGGA		Translation				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2833		LUSST1AD_Contig624		1.5		12.883		1		20		834		853		UCCUUCUUCUCUUCUUCCUU		GAGGAAGAAGAGGAGGAGGA		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2833		Contig13867		2		18.854		1		20		402		421		UCCUUCUUCUCUUCUUCCUU		AAGGGAGAGGAGGAGGAGGA		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2833		03-LUSBE1NG-RP-178_E09_30MAR2007_071		2		15.377		1		20		96		115		UCCUUCUUCUCUUCUUCCUU		AAGGAGGAAAAGGAGAAGGA		Translation				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2833		Contig5486		2		9.59		1		20		457		476		UCCUUCUUCUCUUCUUCCUU		GAGGAAGAAGUGAAGGAGGA		Translation				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2834		LUSGC1NG-RP-220_D08_02APR2007_058		2		17.76		1		21		199		219		CCUUCUUCUCUUCUUCCUUCU		AGUAGGAAGAAGAGAAGAAGA		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2834		LUSHE1NG-RP-257_F08_16NOV2007_054		2		14.494		1		21		702		722		CCUUCUUCUCUUCUUCCUUCU		GGAAGGAAGGAGAGAGGGGGG		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2834		Contig13078		1.5		12.239		1		20		612		631		CCUUCUUCUCUUCUUCCUUC		GAAGGAAGAAGGAAAGAAGG		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2834		Contig7561		2		11.308		1		20		725		744		CCUUCUUCUCUUCUUCCUUC		GAUGGAAGAAGAGAAGAAGA		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2835		Contig13377		2		14.748		1		21		452		472		CUUCUUCUCUUCUUCCUUCUC		GAGGAGGAGGAGGAGGAGAAG		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2835		LUSGC1NG-RP-065_H11_24JAN2007_081		2		3.588		1		21		586		606		CUUCUUCUCUUCUUCCUUCUC		GGGGAGGAAGAAGGGAGGAAG		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2835		Contig5606		1.5		24.298		1		21		565		585		CUUCUUCUCUUCUUCCUUCUC		GAGAAGGAGGAUGAGAAGAAG		Translation				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2835		Contig9307		2		20.749		1		21		364		384		CUUCUUCUCUUCUUCCUUCUC		GAGAAGGAAGAAGGGAGGGGG		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2835		Contig970		2		11.72		1		21		625		645		CUUCUUCUCUUCUUCCUUCUC		GAGGAGGAGGAAGGGAAGGAG		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2835		Contig2012		2		7.567		1		21		1383		1403		CUUCUUCUCUUCUUCCUUCUC		GAGGAGGAGGAGGAGGAGAAG		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2835		LUSGC1NG-RP-220_D08_02APR2007_058		1		17.742		1		20		199		218		CUUCUUCUCUUCUUCCUUCU		AGUAGGAAGAAGAGAAGAAG		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2835		03-LUSEN1NG-RP-142_E10_27MAR2007_072		2		10.161		1		21		490		510		CUUCUUCUCUUCUUCCUUCUC		GAGAAGGAAGGAAGGAAGAAG		Translation				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2835		Contig11420		2		20.904		1		21		656		676		CUUCUUCUCUUCUUCCUUCUC		GAGGAGGAUGAAGAGAAGAGG		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2835		Contig13035		2		18.324		1		21		752		772		CUUCUUCUCUUCUUCCUUCUC		GAGGAGGAUGAAGAGAAGAGG		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2836		LUSEN1NG_Contig427		2		20.811		1		21		700		720		CUCUUCUUCCUUCUCUGGCUC		GAGCCAGAGGAGGAAGGAGAA		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2836		Contig266		2		18.809		1		21		749		769		CUCUUCUUCCUUCUCUGGCUC		GAGUCAGAGGAAGAAGAAGAG		Translation				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2836		Contig39		2		14.43		1		20		354		373		CUCUUCUUCCUUCUCUGGCU		CGCCGGAGAAGGAGGAAGAG		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2836		LUSLE1AD_Contig236		2		14.43		1		20		354		373		CUCUUCUUCCUUCUCUGGCU		CGCCGGAGAAGGAGGAAGAG		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2836		Contig465		2		14.903		1		20		704		723		CUCUUCUUCCUUCUCUGGCU		AGCUAGAUAAGGAAGAGGAG		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2837		Contig13377		2		14.729		1		21		451		471		UUCUUCUCUUCUUCCUUCUCU		AGAGGAGGAGGAGGAGGAGAA		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2837		Contig297		2		13.903		1		21		428		448		UUCUUCUCUUCUUCCUUCUCU		AGAGGAGGAGGAAGAGGAGAG		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2837		LUSGC1NG_Contig108		2		14.027		1		21		429		449		UUCUUCUCUUCUUCCUUCUCU		AGAGGAGGAGGAAGAGGAGAG		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2837		LUSHE1NG_Contig1947		2		13.903		1		21		408		428		UUCUUCUCUUCUUCCUUCUCU		AGAGGAGGAGGAAGAGGAGAG		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2837		LUSES4AD-T3-029_P09_15SEP2009_033		1.5		20.215		1		21		144		164		UUCUUCUCUUCUUCCUUCUCU		GGAGGAGGAGGAAGAGAAGGA		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2837		Contig5372		2		11.228		1		21		649		669		UUCUUCUCUUCUUCCUUCUCU		AGAGAAGGAAGGAGAGUAGAA		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2837		LUSGC1NG-RP-065_H11_24JAN2007_081		2		3.595		1		21		585		605		UUCUUCUCUUCUUCCUUCUCU		GGGGGAGGAAGAAGGGAGGAA		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2837		LUSES4AD-T3-023_F23_15SEP2009_092		2		12.621		1		21		343		363		UUCUUCUCUUCUUCCUUCUCU		GGAGGAGGAGGAAGAGGGGAA		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2837		Contig5606		1.5		20.812		1		21		564		584		UUCUUCUCUUCUUCCUUCUCU		GGAGAAGGAGGAUGAGAAGAA		Translation				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2837		Contig9307		2		20.887		1		21		363		383		UUCUUCUCUUCUUCCUUCUCU		GGAGAAGGAAGAAGGGAGGGG		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2837		Contig970		2		13.506		1		21		624		644		UUCUUCUCUUCUUCCUUCUCU		GGAGGAGGAGGAAGGGAAGGA		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2837		Contig2012		2		7.567		1		20		1383		1402		UUCUUCUCUUCUUCCUUCUC		GAGGAGGAGGAGGAGGAGAA		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2837		03-LUSEN1NG-RP-142_E10_27MAR2007_072		2		10.293		1		21		489		509		UUCUUCUCUUCUUCCUUCUCU		GGAGAAGGAAGGAAGGAAGAA		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2837		Contig11420		2		22.291		1		21		655		675		UUCUUCUCUUCUUCCUUCUCU		GGAGGAGGAUGAAGAGAAGAG		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2837		Contig13035		2		18.33		1		21		751		771		UUCUUCUCUUCUUCCUUCUCU		GGAGGAGGAUGAAGAGAAGAG		Cleavage				1

		Contig5202.Lu0910.pre-miRNA:518.miRNA:2837		LUSGC1NG-RP-220_D08_02APR2007_058		2		17.817		1		20		198		217		UUCUUCUCUUCUUCCUUCUC		UAGUAGGAAGAAGAGAAGAA		Cleavage				1

		Contig5216.Lu0910.pre-miRNA:520.miRNA:2849		Contig7275		2		11.809		1		20		863		882		UUCUUUCUUCUCUUUAUGGA		UGUAUAAGGAGAAGAAAGAA		Cleavage				1

		Contig5282.Lu0910.pre-miRNA:521.miRNA:2850		Contig9919		1.5		24.841		1		20		914		933		CUUUCACGUACUCGAUCUCC		GGAGGUCGAGCACGUGAAAG		Translation				1

		Contig5472.Lu0910.pre-miRNA:529.miRNA:2894		Contig5223		2		21.374		1		21		567		587		AGUGCCGAUGCUGCUCAUCCU		AUGAUGAGCAGCAGCGGCACU		Cleavage				1

		Contig5472.Lu0910.pre-miRNA:529.miRNA:2897		Contig5223		2		21.903		1		20		569		588		CAGUGCCGAUGCUGCUCAUC		GAUGAGCAGCAGCGGCACUU		Translation				1

		Contig5506.Lu0910.pre-miRNA:532.miRNA:2910		LUSHE1NG-RP-248_G04_16NOV2007_020		2		18.968		1		21		294		314		GAAUUUAAAAAAUUUUUUGGG		CCCAAAAAUUUUUUUGAAUUU		Cleavage				1

		Contig5506.Lu0910.pre-miRNA:532.miRNA:2911		LUSHE1NG-RP-248_G04_16NOV2007_020		1.5		17.88		1		20		294		313		AAUUUAAAAAAUUUUUUGGG		CCCAAAAAUUUUUUUGAAUU		Cleavage				1

		Contig5506.Lu0910.pre-miRNA:532.miRNA:2911		LUSME1NG-RP-043_E09_21FEB2007_071		2		5.575		1		20		139		158		AAUUUAAAAAAUUUUUUGGG		CCUAGUAAAUUUUUUAAAUU		Cleavage				1

		Contig5709.Lu0910.pre-miRNA:565.miRNA:3083		LUSTE1NG-RP-112_D12_06FEB2007_090		2		10.267		1		21		89		109		GAAGGAAGGUGUAGUUAUAGU		AUUAUACCUACACUUUCCUUC		Cleavage				1

		Contig5709.Lu0910.pre-miRNA:565.miRNA:3084		LUSTE1NG-RP-112_D12_06FEB2007_090		2		9.452		1		21		88		108		AAGGAAGGUGUAGUUAUAGUG		UAUUAUACCUACACUUUCCUU		Cleavage				1

		Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3089		Contig86		0		24.376		1		21		434		454		UGAUCGCAAUCAGGUAGCUCC		GGAGCUACCUGAUUGCGAUCA		Cleavage				1

		Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3089		Contig100		0		24.45		1		21		425		445		UGAUCGCAAUCAGGUAGCUCC		GGAGCUACCUGAUUGCGAUCA		Cleavage				1

		Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3089		Contig5802		0		24.45		1		21		449		469		UGAUCGCAAUCAGGUAGCUCC		GGAGCUACCUGAUUGCGAUCA		Cleavage				1

		Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3089		LUSST1AD_Contig494		0		23.949		1		21		489		509		UGAUCGCAAUCAGGUAGCUCC		GGAGCUACCUGAUUGCGAUCA		Cleavage				1

		Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3089		Contig3338		0		23.949		1		21		1217		1237		UGAUCGCAAUCAGGUAGCUCC		GGAGCUACCUGAUUGCGAUCA		Cleavage				1

		Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3090		Contig86		0		24.404		1		21		433		453		GAUCGCAAUCAGGUAGCUCCU		AGGAGCUACCUGAUUGCGAUC		Cleavage				1

		Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3090		LUSST1AD_Contig494		0		23.085		1		21		488		508		GAUCGCAAUCAGGUAGCUCCU		AGGAGCUACCUGAUUGCGAUC		Cleavage				1

		Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3090		Contig3338		0		23.085		1		21		1216		1236		GAUCGCAAUCAGGUAGCUCCU		AGGAGCUACCUGAUUGCGAUC		Cleavage				1

		Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3091		Contig86		0		24.495		1		21		432		452		AUCGCAAUCAGGUAGCUCCUC		GAGGAGCUACCUGAUUGCGAU		Cleavage				1

		Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3091		Contig100		0		23.775		1		21		423		443		AUCGCAAUCAGGUAGCUCCUC		GAGGAGCUACCUGAUUGCGAU		Cleavage				1

		Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3091		Contig5802		0		23.775		1		21		447		467		AUCGCAAUCAGGUAGCUCCUC		GAGGAGCUACCUGAUUGCGAU		Cleavage				1

		Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3091		LUSST1AD_Contig494		0		21.71		1		21		487		507		AUCGCAAUCAGGUAGCUCCUC		GAGGAGCUACCUGAUUGCGAU		Cleavage				1

		Contig5802.Lu0910.pre-miRNA:567.miRNA:3091		Contig3338		0		21.71		1		21		1215		1235		AUCGCAAUCAGGUAGCUCCUC		GAGGAGCUACCUGAUUGCGAU		Cleavage				1

		Contig5886.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3116		LUSTE1NG_Contig2025		0		8.379		1		21		320		340		GGAAGAACAGAAUGGAGACCG		CGGUCUCCAUUCUGUUCUUCC		Cleavage				1

		Contig5886.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3116		Contig14054		1		11.166		1		21		319		339		GGAAGAACAGAAUGGAGACCG		CGGUCCCCAUUCUGUUCUUCC		Cleavage				1

		Contig5886.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3117		LUSTE1NG_Contig2025		0		10.484		1		21		321		341		GGGAAGAACAGAAUGGAGACC		GGUCUCCAUUCUGUUCUUCCC		Cleavage				1

		Contig5886.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3117		Contig14054		1		11.022		1		21		320		340		GGGAAGAACAGAAUGGAGACC		GGUCCCCAUUCUGUUCUUCCC		Cleavage				1

		Contig5886.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3118		LUSTE1NG_Contig2025		0		9.988		1		21		319		339		GAAGAACAGAAUGGAGACCGA		UCGGUCUCCAUUCUGUUCUUC		Cleavage				1

		Contig5886.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3118		Contig14054		1		13.213		1		21		318		338		GAAGAACAGAAUGGAGACCGA		UCGGUCCCCAUUCUGUUCUUC		Cleavage				1

		Contig5886.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3119		LUSTE1NG_Contig2025		0		13.599		1		21		315		335		AACAGAAUGGAGACCGAAAUA		UAUUUCGGUCUCCAUUCUGUU		Cleavage				1

		Contig5886.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3119		Contig14054		1		17.425		1		21		314		334		AACAGAAUGGAGACCGAAAUA		UAUUUCGGUCCCCAUUCUGUU		Translation				1

		Contig5886.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3120		LUSTE1NG_Contig2025		0		11.483		1		21		318		338		AAGAACAGAAUGGAGACCGAA		UUCGGUCUCCAUUCUGUUCUU		Cleavage				1

		Contig5886.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3120		Contig14054		1		14.331		1		21		317		337		AAGAACAGAAUGGAGACCGAA		UUCGGUCCCCAUUCUGUUCUU		Cleavage				1

		Contig5886.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3121		LUSTE1NG_Contig2025		0		16.228		1		21		317		337		AGAACAGAAUGGAGACCGAAA		UUUCGGUCUCCAUUCUGUUCU		Cleavage				1

		Contig5886.Lu0910.pre-miRNA:572.miRNA:3121		Contig14054		1		16.62		1		21		316		336		AGAACAGAAUGGAGACCGAAA		UUUCGGUCCCCAUUCUGUUCU		Cleavage				1

		Contig599.Lu0910.pre-miRNA:573.miRNA:3122		Contig2930		2		22.776		1		21		1178		1198		AAAAAAAAAGGCCCCCNCAAA		UUUGGGGGGGUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig599.Lu0910.pre-miRNA:573.miRNA:3122		LUSHE1NG-RP-246_F10_16NOV2007_070		2		21.405		1		21		778		798		AAAAAAAAAGGCCCCCNCAAA		UUUGUGGGGGUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig599.Lu0910.pre-miRNA:573.miRNA:3122		LUSHE1NG-RP-251_A08_16NOV2007_064		2		18.406		1		20		1023		1042		AAAAAAAAAGGCCCCCNCAA		UUGGGGGGGUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig599.Lu0910.pre-miRNA:573.miRNA:3124		Contig2930		2		22.776		1		21		1177		1197		AAAAAAAAGGCCCCCNCAAAA		UUUUGGGGGGGUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig599.Lu0910.pre-miRNA:573.miRNA:3124		LUSHE1NG-RP-246_F10_16NOV2007_070		2		21.405		1		21		777		797		AAAAAAAAGGCCCCCNCAAAA		UUUUGUGGGGGUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig599.Lu0910.pre-miRNA:573.miRNA:3124		LUSHE1NG-RP-255_G12_16NOV2007_084		2		23.587		1		20		1039		1058		AAAAAAAAGGCCCCCNCAAA		UUUGGGGGGGUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig599.Lu0910.pre-miRNA:573.miRNA:3127		Contig2930		2		22.776		1		21		1176		1196		AAAAAAAGGCCCCCNCAAAAA		UUUUUGGGGGGGUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig599.Lu0910.pre-miRNA:573.miRNA:3127		LUSHE1NG-RP-246_F10_16NOV2007_070		2		21.405		1		20		777		796		AAAAAAAGGCCCCCNCAAAA		UUUUGUGGGGGUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig6196.Lu0910.pre-miRNA:592.miRNA:3238		LUSTC1NG-RP-216_G12_14MAY2007_084		2		5.971		1		21		440		460		GAGGAGAGGCAGGGGAGAUAC		GUUUUUCCCCUGCCUCUCCUU		Cleavage				1

		Contig6196.Lu0910.pre-miRNA:592.miRNA:3238		Contig1747		2		17.65		1		20		537		556		GAGGAGAGGCAGGGGAGAUA		UAACUCCGCUGCCUCUCCUC		Cleavage				1

		Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:593.miRNA:3242		LUSHE1NG-RP-111_C01_13FEB2007_011		2		12.562		1		21		8		28		ACAAAAGUGGGGAAAGAAUGA		UCUUUCUUUCCCCACUUUUGC		Cleavage				1

		Contig6197.Lu0910.pre-miRNA:593.miRNA:3242		LUSGC1NG-RP-051_B09_23JAN2007_077		2		18.811		1		21		43		63		ACAAAAGUGGGGAAAGAAUGA		UCUUUCUUUCCCCACUUUUGG		Cleavage				1

		Contig6284.Lu0910.pre-miRNA:627.miRNA:3436		LUSHE1NG-RP-249_B09_16NOV2007_077		2		15.647		1		20		567		586		CCUUCCCUCUUUUCCUCUUU		AAAGGGGAAAAGGGGGGGGG		Cleavage				1

		Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3453		Contig2951		1		19.997		1		21		633		653		CAAUGGUUGGUGUGGCAGCAG		CUGCUGCUACACCAAUCAUUG		Cleavage				1

		Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3454		Contig2951		1.5		20.699		1		21		634		654		UCAAUGGUUGGUGUGGCAGCA		UGCUGCUACACCAAUCAUUGG		Cleavage				1

		Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3455		Contig2951		1		22.92		1		21		641		661		AACUUGGUCAAUGGUUGGUGU		ACACCAAUCAUUGGCCAAGUU		Cleavage				1

		Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3455		LUSGE1NG-RP-021_C01_22FEB2007_011		2		12.611		1		21		425		445		AACUUGGUCAAUGGUUGGUGU		GCACCACUUAUUGACCAAGUU		Cleavage				1

		Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3456		Contig2951		1		24.157		1		21		643		663		GCAACUUGGUCAAUGGUUGGU		ACCAAUCAUUGGCCAAGUUGC		Cleavage				1

		Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3457		Contig2951		1.5		22.664		1		21		635		655		GUCAAUGGUUGGUGUGGCAGC		GCUGCUACACCAAUCAUUGGC		Cleavage				1

		Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3457		Contig1573		2		8.758		1		20		76		95		GUCAAUGGUUGGUGUGGCAG		CUUCCACACCAAUCGUUGAC		Cleavage				1

		Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3458		Contig2951		1		24.234		1		21		642		662		CAACUUGGUCAAUGGUUGGUG		CACCAAUCAUUGGCCAAGUUG		Cleavage				1

		Contig6333.Lu0910.pre-miRNA:630.miRNA:3458		LUSGE1NG-RP-021_C01_22FEB2007_011		2		12.576		1		21		426		446		CAACUUGGUCAAUGGUUGGUG		CACCACUUAUUGACCAAGUUG		Cleavage				1

		Contig6588.Lu0910.pre-miRNA:634.miRNA:3473		LUSHE1AD-RP-299_F05_13JUNE2008_027		1.5		20.916		1		20		679		698		AGUGGCAAGAAAUCUGCAGC		GCUGCAGGUUUCUUGCUGCU		Cleavage				1

		Contig6588.Lu0910.pre-miRNA:634.miRNA:3474		LUSHE1NG-RP-179_D09_17FEB2007_073		2		16.451		1		21		386		406		GUGGCAAGAAAUCUGCAGCUG		CGGUUGCAGCUUUCUUGCCAC		Cleavage				1

		Contig6588.Lu0910.pre-miRNA:634.miRNA:3475		LUSHE1AD-RP-299_F05_13JUNE2008_027		2		18.417		1		21		679		699		UAGUGGCAAGAAAUCUGCAGC		GCUGCAGGUUUCUUGCUGCUG		Cleavage				1

		Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3491		LUSLE1AD_Contig560		0		19.25		1		21		54		74		GAUAGAAUCAUUUGCAGACGA		UCGUCUGCAAAUGAUUCUAUC		Cleavage				1

		Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3491		Contig6649		0		23.474		1		21		1698		1718		GAUAGAAUCAUUUGCAGACGA		UCGUCUGCAAAUGAUUCUAUC		Cleavage				1

		Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3492		Contig6649		0		22.529		1		21		1725		1745		UUGAAGUUUAAUUUCCACCGA		UCGGUGGAAAUUAAACUUCAA		Cleavage				1

		Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3492		Contig11866		0		23.584		1		21		1451		1471		UUGAAGUUUAAUUUCCACCGA		UCGGUGGAAAUUAAACUUCAA		Cleavage				1

		Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3493		Contig6649		0		23.293		1		21		1697		1717		AUAGAAUCAUUUGCAGACGAC		GUCGUCUGCAAAUGAUUCUAU		Cleavage				1

		Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3493		LUSLE1AD_Contig560		0		17.632		1		20		54		73		AUAGAAUCAUUUGCAGACGA		UCGUCUGCAAAUGAUUCUAU		Cleavage				1

		Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3494		LUSLE1AD_Contig560		0		23.456		1		21		78		98		AAGUUUAAUUUCCACCGAGCA		UGCUCGGUGGAAAUUAAACUU		Cleavage				1

		Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3494		Contig11866		0		24.806		1		21		1448		1468		AAGUUUAAUUUCCACCGAGCA		UGCUCGGUGGAAAUUAAACUU		Cleavage				1

		Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3494		Contig6649		0		18.266		1		21		1722		1742		AAGUUUAAUUUCCACCGAGCA		UGCUCGGUGGAAAUUAAACUU		Cleavage				1

		Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3495		Contig11866		0		23.397		1		21		1450		1470		UGAAGUUUAAUUUCCACCGAG		CUCGGUGGAAAUUAAACUUCA		Cleavage				1

		Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3495		Contig6649		0		21.955		1		21		1724		1744		UGAAGUUUAAUUUCCACCGAG		CUCGGUGGAAAUUAAACUUCA		Cleavage				1

		Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3496		LUSLE1AD_Contig560		0		18.772		1		21		58		78		AGCGGAUAGAAUCAUUUGCAG		CUGCAAAUGAUUCUAUCCGCU		Cleavage				1

		Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:638.miRNA:3496		Contig6649		0		17.541		1		21		1702		1722		AGCGGAUAGAAUCAUUUGCAG		CUGCAAAUGAUUCUAUCCGCU		Cleavage				1

		Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:645.miRNA:3538		LUSLE1AD_Contig560		0		18.769		1		21		55		75		GGAUAGAAUCAUUUGCAGACG		CGUCUGCAAAUGAUUCUAUCC		Cleavage				1

		Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:645.miRNA:3538		Contig6649		0		22.822		1		21		1699		1719		GGAUAGAAUCAUUUGCAGACG		CGUCUGCAAAUGAUUCUAUCC		Cleavage				1

		Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:653.miRNA:3586		LUSLE1AD_Contig560		0		18.994		1		21		61		81		AGCAGCGGAUAGAAUCAUUUG		CAAAUGAUUCUAUCCGCUGCU		Cleavage				1

		Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:653.miRNA:3586		Contig6649		0		13.853		1		21		1705		1725		AGCAGCGGAUAGAAUCAUUUG		CAAAUGAUUCUAUCCGCUGCU		Cleavage				1

		Contig6649.Lu0910.pre-miRNA:653.miRNA:3586		Contig7541		2		16.62		1		21		311		331		AGCAGCGGAUAGAAUCAUUUG		UGAAUGAUUUUGUCUGCUGCU		Cleavage				1

		Contig6704.Lu0910.pre-miRNA:668.miRNA:3671		Contig8578		1		3.672		1		21		113		133		UAUAUAAUAGGGAAGUUUGUU		ACCAAACUUCCCUAUUAUAUA		Cleavage				1

		Contig6704.Lu0910.pre-miRNA:668.miRNA:3672		Contig8578		1		3.493		1		21		112		132		AUAUAAUAGGGAAGUUUGUUC		GACCAAACUUCCCUAUUAUAU		Cleavage				1

		Contig6704.Lu0910.pre-miRNA:668.miRNA:3673		Contig8578		0		3.678		1		20		115		134		GUAUAUAAUAGGGAAGUUUG		CAAACUUCCCUAUUAUAUAC		Cleavage				1

		Contig6704.Lu0910.pre-miRNA:668.miRNA:3673		Contig7484		2		21.404		1		20		353		372		GUAUAUAAUAGGGAAGUUUG		CAGACUUCCCGAUUAUAUGC		Translation				1

		Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3690		LUSTE1NG-RP-244_E09_16MAY2007_071		2		15.803		1		21		29		49		UCUUUUUUUUUGGCUUUUUAA		UUAAAUGGCCAGAAAAAAAGA		Cleavage				1

		Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3690		03-LUSEN1NG-RP-191_F08_28MAR2007_054		2		23.243		1		20		152		171		UCUUUUUUUUUGGCUUUUUA		AAAAAGGCCAAAAAAAAAGG		Cleavage				1

		Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3690		Contig7109		1.5		9.535		1		20		365		384		UCUUUUUUUUUGGCUUUUUA		UAAAAAGGUAAAAAAAAAGA		Cleavage				1

		Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3690		LUSGE1NG-RP-019_B11_22FEB2007_093		1.5		23.821		1		20		132		151		UCUUUUUUUUUGGCUUUUUA		UAAUAAGCCAAAAAAAAAGG		Cleavage				1

		Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3690		Contig11137		2		19.264		1		20		272		291		UCUUUUUUUUUGGCUUUUUA		UGAAAAUUCAAAAAAAAAGA		Cleavage				1

		Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3690		Contig9421		2		6.269		1		20		222		241		UCUUUUUUUUUGGCUUUUUA		UGAAAACCCAAAAGAAAAGA		Cleavage				1

		Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3691		Contig7109		1.5		9.359		1		21		365		385		UUCUUUUUUUUUGGCUUUUUA		UAAAAAGGUAAAAAAAAAGAA		Cleavage				1

		Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3691		03-LUSEN1NG-RP-191_F08_28MAR2007_054		1.5		23.26		1		20		153		172		UUCUUUUUUUUUGGCUUUUU		AAAAGGCCAAAAAAAAAGGG		Cleavage				1

		Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3691		Contig11137		2		19.279		1		21		272		292		UUCUUUUUUUUUGGCUUUUUA		UGAAAAUUCAAAAAAAAAGAA		Cleavage				1

		Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3691		LUSGC1NG-RP-147_G11_30JAN2007_083		2		11.871		1		20		186		205		UUCUUUUUUUUUGGCUUUUU		CAGAAGCCAAAAAAGAAGAA		Cleavage				1

		Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3691		LUSHE1AD-RP-308_L03_16JUN2008_006		2		12.638		1		20		98		117		UUCUUUUUUUUUGGCUUUUU		CAGAAGCCAAAAAAGAAGAA		Cleavage				1

		Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3691		Contig8828		2		12.732		1		20		193		212		UUCUUUUUUUUUGGCUUUUU		GAAGAGUCAAAAAGAAAGAA		Cleavage				1

		Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3691		Contig266		1.5		11.243		1		20		159		178		UUCUUUUUUUUUGGCUUUUU		AAGAAGCAAAAAAAAAAGAA		Cleavage				1

		Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3691		LUSME1NG-RP-105_A10_08MAR2007_080		2		12.976		1		20		566		585		UUCUUUUUUUUUGGCUUUUU		AAGAAGCUGAAGAAAAAGAA		Cleavage				1

		Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3691		Contig11252		2		12.873		1		20		302		321		UUCUUUUUUUUUGGCUUUUU		GGAAAGCUAAAGAAAAAGAA		Cleavage				1

		Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3691		03-LUSBE1NG-RP-083_A11_30OCT2006_095		1.5		9.782		1		20		97		116		UUCUUUUUUUUUGGCUUUUU		AAAAAUCCAGAAAAAAAGAA		Cleavage				1

		Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3691		LUSHE1NG-RP-125_A06_16FEB2007_048		2		16.992		1		20		170		189		UUCUUUUUUUUUGGCUUUUU		AAAAAGCUAAAAAGAAAGGG		Cleavage				1

		Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3691		Contig676		2		20.551		1		20		1259		1278		UUCUUUUUUUUUGGCUUUUU		AAAACGCCAAAAAAAAAGGG		Cleavage				1

		Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3695		LUSGC1NG-RP-147_G11_30JAN2007_083		2		10.238		1		20		187		206		NUUCUUUUUUUUUGGCUUUU		AGAAGCCAAAAAAGAAGAAC		Cleavage				1

		Contig6897.Lu0910.pre-miRNA:673.miRNA:3695		LUSHE1AD-RP-308_L03_16JUN2008_006		2		10.381		1		20		99		118		NUUCUUUUUUUUUGGCUUUU		AGAAGCCAAAAAAGAAGAAG		Cleavage				1

		Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:3718		LUSTC1NG_Contig2230		1.5		2.079		1		20		32		51		UUUUGGUUUGACAGGUGGAA		UUCCACUUGUCAAACCAAAC		Cleavage				1

		Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:3718		LUSGE1NG_Contig1186		1.5		15.818		1		20		44		63		UUUUGGUUUGACAGGUGGAA		UUCCACCUGUCAAACCGAAC		Cleavage				1

		Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:3718		Contig8674		1.5		15.98		1		20		5		24		UUUUGGUUUGACAGGUGGAA		UUCCACCUGUCAAACCGAAC		Cleavage				1

		Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:3718		LUSLE3AD-T3-026_F14_30SEP2009_059		2		12.458		1		20		342		361		UUUUGGUUUGACAGGUGGAA		UUCCACUUGUCAAACAAAAA		Cleavage				1

		Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:3718		LUSBE1NG_RP_020_B09_31OCT2006_077		2		3.26		1		21		73		93		UUUUGGUUUGACAGGUGGAAU		GUUCCACCUAUCAAACCAAAC		Cleavage				1

		Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:3718		LUSGC1NG-RP-103_F04_26JAN2007_022		2		13.402		1		20		2		21		UUUUGGUUUGACAGGUGGAA		UUUCACCUGUCGUACCAAAA		Cleavage				1

		Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:3719		LUSBE1NG_RP_020_B09_31OCT2006_077		1.5		3.753		1		21		71		91		UUGGUUUGACAGGUGGAAUGU		ACGUUCCACCUAUCAAACCAA		Translation				1

		Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:3719		LUSGE1NG-RP-199_B10_04APR2007_078		2		10.423		1		21		191		211		UUGGUUUGACAGGUGGAAUGU		ACUUUCCACCUGCCAAACCAA		Translation				1

		Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:3720		LUSBE1NG_RP_020_B09_31OCT2006_077		1.5		3.538		1		21		70		90		UGGUUUGACAGGUGGAAUGUU		AACGUUCCACCUAUCAAACCA		Translation				1

		Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:3720		LUSGE1NG-RP-199_B10_04APR2007_078		2		9.282		1		21		190		210		UGGUUUGACAGGUGGAAUGUU		AACUUUCCACCUGCCAAACCA		Cleavage				1

		Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:3721		LUSBE1NG_RP_020_B09_31OCT2006_077		1.5		3.596		1		21		72		92		UUUGGUUUGACAGGUGGAAUG		CGUUCCACCUAUCAAACCAAA		Translation				1

		Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:3721		Contig8674		1.5		15.98		1		20		4		23		UUUGGUUUGACAGGUGGAAU		UUUCCACCUGUCAAACCGAA		Cleavage				1

		Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:3721		LUSGE1NG_Contig1186		1.5		15.661		1		20		43		62		UUUGGUUUGACAGGUGGAAU		UUUCCACCUGUCAAACCGAA		Cleavage				1

		Contig7024.Lu0910.pre-miRNA:679.miRNA:3721		LUSTC1NG_Contig2230		1.5		2.016		1		20		31		50		UUUGGUUUGACAGGUGGAAU		CUUCCACUUGUCAAACCAAA		Cleavage				1

		Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:710.miRNA:3901		Contig5444		2		17.417		1		20		409		428		CUUUGAGACUGACGAUCAAG		CUUGAUCCUCAGACUCAAAG		Cleavage				1

		Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:710.miRNA:3903		Contig191		2		14.29		1		20		841		860		UCUUUGAGACUGACGAUCAA		UUGAUUGUUACUCUCAAAGA		Translation				1

		Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:710.miRNA:3904		Contig7946		2		12.951		1		20		568		587		UUGAGACUGACGAUCAAGAA		UUUUUGAUUGUUGGUCUCAA		Cleavage				1

		Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:721.miRNA:3997		LUSFL1AD_Contig31		2		18.773		1		20		835		854		AUCAAGAAGUAUGUUGCUGU		ACAGCAACGGACUUCUUGGU		Translation				1

		Contig7080.Lu0910.pre-miRNA:721.miRNA:4002		Contig12		2		6.528		1		20		245		264		UGAGGAGGGUUAGCACGGGG		CCACUUGCUAACCCUCCUCA		Cleavage				1

		Contig7104.Lu0910.pre-miRNA:724.miRNA:4016		Contig2077		1.5		21.654		1		21		568		588		UCUUCAUCAGAAGCAGCAGCA		UGCUGCUGCUUCUGAUGUAGA		Cleavage				1

		Contig7104.Lu0910.pre-miRNA:724.miRNA:4017		LUSGC1NG-RP-034_C03_01FEB2007_027		2		21.447		1		20		398		417		CAGAAGCAGCAGCANUAAAC		GUUUGCUGCUGCUGCUUUUG		Cleavage				1

		Contig7104.Lu0910.pre-miRNA:724.miRNA:4018		Contig2077		1.5		21.802		1		21		569		589		AUCUUCAUCAGAAGCAGCAGC		GCUGCUGCUUCUGAUGUAGAU		Cleavage				1

		Contig7104.Lu0910.pre-miRNA:724.miRNA:4018		03-LUSBE1NG-RP-111_E03_20FEB2007_023		2		15.349		1		21		393		413		AUCUUCAUCAGAAGCAGCAGC		GCUGCUGCUGCUGCUGAAGAU		Cleavage				1

		Contig7104.Lu0910.pre-miRNA:724.miRNA:4018		Contig9710		2		15.513		1		21		440		460		AUCUUCAUCAGAAGCAGCAGC		GCUGCUGCUGCUGCUGAAGAU		Cleavage				1

		Contig7104.Lu0910.pre-miRNA:724.miRNA:4020		LUSFL2AD-WB-006_N07_21NOV2008_020		2		18.348		1		20		689		708		UCAGAAGCAGCAGCANUAAA		UUUGCUGCUGCUGCUUCUGG		Cleavage				1

		Contig736.Lu0910.pre-miRNA:734.miRNA:4077		03-LUSEN1NG-RP-213_E06_05JUN2007_040		2		18.834		1		20		93		112		GUUUUUUCCAAAGGCCCCCC		GGGGGGUUUUUGGAAAAAAA		Cleavage				1

		Contig736.Lu0910.pre-miRNA:734.miRNA:4078		03-LUSEN1NG-RP-213_E06_05JUN2007_040		2		18.622		1		20		92		111		UUUUUUCCAAAGGCCCCCCC		UGGGGGGUUUUUGGAAAAAA		Cleavage				1

		Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4080		LUSHE1NG-RP-214_D10_24MAR2007_074		0		14.782		1		21		387		407		UGAGCUAGUGGAUGAUGAUGG		CCAUCAUCAUCCACUAGCUCA		Cleavage				1

		Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4080		03-LUSEN1NG-RP-094-1_H02_29MAR2007_002		0		13.738		1		21		419		439		UGAGCUAGUGGAUGAUGAUGG		CCAUCAUCAUCCACUAGCUCA		Cleavage				1

		Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4081		LUSHE1NG-RP-214_D10_24MAR2007_074		0		16.132		1		21		389		409		GAUGAGCUAGUGGAUGAUGAU		AUCAUCAUCCACUAGCUCAUC		Cleavage				1

		Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4081		03-LUSEN1NG-RP-094-1_H02_29MAR2007_002		0		14.074		1		21		421		441		GAUGAGCUAGUGGAUGAUGAU		AUCAUCAUCCACUAGCUCAUC		Cleavage				1

		Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4081		03-LUSBE1NG-RP-113_F01_20FEB2007_005		0.5		21.384		1		20		249		268		GAUGAGCUAGUGGAUGAUGA		UCAUCAUUCACUAGCUCAUC		Cleavage				1

		Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4082		LUSHE1NG-RP-214_D10_24MAR2007_074		0		14.791		1		21		388		408		AUGAGCUAGUGGAUGAUGAUG		CAUCAUCAUCCACUAGCUCAU		Cleavage				1

		Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4082		03-LUSEN1NG-RP-094-1_H02_29MAR2007_002		0		13.762		1		21		420		440		AUGAGCUAGUGGAUGAUGAUG		CAUCAUCAUCCACUAGCUCAU		Cleavage				1

		Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4082		03-LUSBE1NG-RP-113_F01_20FEB2007_005		1.5		19.993		1		20		248		267		AUGAGCUAGUGGAUGAUGAU		UUCAUCAUUCACUAGCUCAU		Cleavage				1

		Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4083		LUSHE1NG-RP-214_D10_24MAR2007_074		0		16.605		1		21		394		414		AUGAGGAUGAGCUAGUGGAUG		CAUCCACUAGCUCAUCCUCAU		Cleavage				1

		Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4083		03-LUSEN1NG-RP-094-1_H02_29MAR2007_002		0		16.506		1		21		426		446		AUGAGGAUGAGCUAGUGGAUG		CAUCCACUAGCUCAUCCUCAU		Cleavage				1

		Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4083		Contig6251		2		15.596		1		21		586		606		AUGAGGAUGAGCUAGUGGAUG		CGUCCACUUGCUCAUCCUUAU		Cleavage				1

		Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4084		LUSHE1NG-RP-214_D10_24MAR2007_074		0		17.167		1		21		395		415		GAUGAGGAUGAGCUAGUGGAU		AUCCACUAGCUCAUCCUCAUC		Cleavage				1

		Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4084		03-LUSEN1NG-RP-094-1_H02_29MAR2007_002		0		15.458		1		21		427		447		GAUGAGGAUGAGCUAGUGGAU		AUCCACUAGCUCAUCCUCAUC		Cleavage				1

		Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4084		Contig6251		1.5		16.045		1		21		587		607		GAUGAGGAUGAGCUAGUGGAU		GUCCACUUGCUCAUCCUUAUC		Cleavage				1

		Contig7676.Lu0910.pre-miRNA:735.miRNA:4084		LUSGE1NG-RP-320_E02_28NOV2007_008		1.5		10.166		1		20		318		337		GAUGAGGAUGAGCUAGUGGA		UCCACUUGCUCAUCCUUAUC		Cleavage				1

		Contig7733.Lu0910.pre-miRNA:738.miRNA:4096		Contig13634		2		20.061		1		20		572		591		UCUUGAGAUUGGUAGGCGCA		GGCGCCUACCACUCUCAAGA		Translation				1

		Contig776.Lu0910.pre-miRNA:740.miRNA:4107		Contig6335		1.5		19.671		1		21		539		559		GAGAGGAAUGGGGAGAAAUCA		UGAAUUCUCCCCAUUCCUCUU		Cleavage				1

		Contig776.Lu0910.pre-miRNA:740.miRNA:4108		Contig6335		1		18.573		1		21		538		558		AGAGGAAUGGGGAGAAAUCAG		CUGAAUUCUCCCCAUUCCUCU		Cleavage				1

		Contig776.Lu0910.pre-miRNA:740.miRNA:4109		Contig6335		1		16.635		1		21		537		557		GAGGAAUGGGGAGAAAUCAGC		GCUGAAUUCUCCCCAUUCCUC		Cleavage				1

		Contig776.Lu0910.pre-miRNA:740.miRNA:4109		LUSST1AD-UP-101_C04_16JULY2008_028		2		13.128		1		20		34		53		GAGGAAUGGGGAGAAAUCAG		CUAAUUUCUCCUCAUUUCUC		Cleavage				1

		Contig776.Lu0910.pre-miRNA:740.miRNA:4109		03-LUSEN1NG-RP-134_E02_23MAR2007_008		2		8.201		1		20		553		572		GAGGAAUGGGGAGAAAUCAG		CUCGUUUCUCCCCAUUCUUC		Cleavage				1

		Contig776.Lu0910.pre-miRNA:740.miRNA:4110		Contig6335		2		13.187		1		20		535		554		GAAUGGGGAGAAAUCAGCAG		CGGCUGAAUUCUCCCCAUUC		Cleavage				1

		Contig776.Lu0910.pre-miRNA:740.miRNA:4111		Contig6335		1		16.514		1		20		537		556		AGGAAUGGGGAGAAAUCAGC		GCUGAAUUCUCCCCAUUCCU		Cleavage				1

		Contig7883.Lu0910.pre-miRNA:746.miRNA:4135		Contig2807		2		16.675		1		20		145		164		AAUAAAUAAAAAGAUCAUCC		GGAUUUUCUUUUUAUUUAUU		Cleavage				1

		Contig7945.Lu0910.pre-miRNA:772.miRNA:4239		LUSES1AD_RP_102_J12_15JULY2008_040		0		19.924		1		21		67		87		AAACAGUAUAUUGUUUUUGGC		GCCAAAAACAAUAUACUGUUU		Cleavage				1

		Contig7945.Lu0910.pre-miRNA:772.miRNA:4240		LUSES1AD_RP_102_J12_15JULY2008_040		0		18.682		1		21		70		90		UAUAAACAGUAUAUUGUUUUU		AAAAACAAUAUACUGUUUAUA		Cleavage				1

		Contig7945.Lu0910.pre-miRNA:772.miRNA:4241		LUSES1AD_RP_102_J12_15JULY2008_040		0		20.35		1		21		69		89		AUAAACAGUAUAUUGUUUUUG		CAAAAACAAUAUACUGUUUAU		Cleavage				2

		Contig7945.Lu0910.pre-miRNA:772.miRNA:4241		LUSES1AD_RP_102_J12_15JULY2008_040		1.5		16.458		1		21		27		47		AUAAACAGUAUAUUGUUUUUG		CAAAAACAAUAUACUAUUUAU		Cleavage				2

		Contig7945.Lu0910.pre-miRNA:772.miRNA:4242		LUSES1AD_RP_102_J12_15JULY2008_040		0		19.915		1		21		66		86		AACAGUAUAUUGUUUUUGGCU		AGCCAAAAACAAUAUACUGUU		Cleavage				1

		Contig7945.Lu0910.pre-miRNA:772.miRNA:4243		LUSES1AD_RP_102_J12_15JULY2008_040		0		20.358		1		21		68		88		UAAACAGUAUAUUGUUUUUGG		CCAAAAACAAUAUACUGUUUA		Cleavage				1

		Contig7945.Lu0910.pre-miRNA:772.miRNA:4243		Contig13315		2		11.315		1		20		3		22		UAAACAGUAUAUUGUUUUUG		CAAAAACGAUAUACUAUUUA		Cleavage				1

		Contig7945.Lu0910.pre-miRNA:772.miRNA:4244		LUSES1AD_RP_102_J12_15JULY2008_040		0		19.25		1		21		71		91		UUAUAAACAGUAUAUUGUUUU		AAAACAAUAUACUGUUUAUAA		Cleavage				1

		Contig7985.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4251		LUSHE1AD-RP-282_L08_3JUNE2008_022		0		23.052		1		21		593		613		CUCGUUUCUCACCCUCAAUGU		ACAUUGAGGGUGAGAAACGAG		Cleavage				1

		Contig7985.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4251		Contig9190		1.5		21.586		1		21		656		676		CUCGUUUCUCACCCUCAAUGU		ACAUUGAGGGUGAGAAACAAG		Cleavage				1

		Contig7985.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4252		LUSHE1AD-RP-282_L08_3JUNE2008_022		0		22.863		1		21		594		614		UCUCGUUUCUCACCCUCAAUG		CAUUGAGGGUGAGAAACGAGA		Cleavage				1

		Contig7985.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4252		Contig9190		1.5		21.677		1		21		657		677		UCUCGUUUCUCACCCUCAAUG		CAUUGAGGGUGAGAAACAAGA		Cleavage				1

		Contig7985.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4253		LUSHE1AD-RP-282_L08_3JUNE2008_022		0		22.887		1		21		595		615		CUCUCGUUUCUCACCCUCAAU		AUUGAGGGUGAGAAACGAGAG		Cleavage				1

		Contig7985.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4253		Contig9190		1.5		22.062		1		21		658		678		CUCUCGUUUCUCACCCUCAAU		AUUGAGGGUGAGAAACAAGAG		Cleavage				1

		Contig7985.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4254		LUSHE1AD-RP-282_L08_3JUNE2008_022		0		22.938		1		21		591		611		CGUUUCUCACCCUCAAUGUGC		GCACAUUGAGGGUGAGAAACG		Cleavage				1

		Contig7985.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4254		Contig9190		1		21.562		1		21		654		674		CGUUUCUCACCCUCAAUGUGC		GCACAUUGAGGGUGAGAAACA		Cleavage				1

		Contig7985.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4255		LUSHE1AD-RP-282_L08_3JUNE2008_022		0		23.141		1		21		596		616		GCUCUCGUUUCUCACCCUCAA		UUGAGGGUGAGAAACGAGAGC		Cleavage				1

		Contig7985.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4255		Contig9190		1.5		22.146		1		21		659		679		GCUCUCGUUUCUCACCCUCAA		UUGAGGGUGAGAAACAAGAGC		Cleavage				1

		Contig7985.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4256		LUSHE1AD-RP-282_L08_3JUNE2008_022		0		23.269		1		21		597		617		UGCUCUCGUUUCUCACCCUCA		UGAGGGUGAGAAACGAGAGCA		Cleavage				1

		Contig7985.Lu0910.pre-miRNA:774.miRNA:4256		Contig9190		1.5		22.079		1		21		660		680		UGCUCUCGUUUCUCACCCUCA		UGAGGGUGAGAAACAAGAGCA		Cleavage				1

		Contig8438.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4388		Contig12667		1.5		16.977		1		20		96		115		AUGUACAUGUANUAUAGAUG		CAUCUAUGAUACAUGUACAU		Cleavage				1

		Contig8438.Lu0910.pre-miRNA:802.miRNA:4390		Contig12667		1.5		16.515		1		21		96		116		UAUGUACAUGUANUAUAGAUG		CAUCUAUGAUACAUGUACAUA		Cleavage				1

		Contig8574.Lu0910.pre-miRNA:832.miRNA:4533		Contig167		1.5		23.044		1		20		816		835		AAAGGGGGGAAAACCCCAAC		GUUGGGGUUUUCUUCUCUUU		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4547		Contig5802		0		20.347		1		21		493		513		AACAUCGAUGAUAAUCUCCUU		AAGGAGAUUAUCAUCGAUGUU		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4547		LUSLE1AD_Contig77		0		18.715		1		21		550		570		AACAUCGAUGAUAAUCUCCUU		AAGGAGAUUAUCAUCGAUGUU		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4547		LUSST1AD_Contig494		0		21.031		1		21		533		553		AACAUCGAUGAUAAUCUCCUU		AAGGAGAUUAUCAUCGAUGUU		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4547		Contig3338		0		21.031		1		21		1261		1281		AACAUCGAUGAUAAUCUCCUU		AAGGAGAUUAUCAUCGAUGUU		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4548		Contig100		0		23.101		1		21		466		486		AUCGAUGAUAAUCUCCUUCAU		AUGAAGGAGAUUAUCAUCGAU		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4548		Contig5802		0		17.837		1		21		490		510		AUCGAUGAUAAUCUCCUUCAU		AUGAAGGAGAUUAUCAUCGAU		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4548		LUSLE1AD_Contig77		0		15.839		1		21		547		567		AUCGAUGAUAAUCUCCUUCAU		AUGAAGGAGAUUAUCAUCGAU		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4548		LUSST1AD_Contig494		0		21.63		1		21		530		550		AUCGAUGAUAAUCUCCUUCAU		AUGAAGGAGAUUAUCAUCGAU		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4548		Contig3338		0		21.63		1		21		1258		1278		AUCGAUGAUAAUCUCCUUCAU		AUGAAGGAGAUUAUCAUCGAU		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4549		Contig100		0		24.984		1		21		470		490		GAACAUCGAUGAUAAUCUCCU		AGGAGAUUAUCAUCGAUGUUC		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4549		Contig5802		0		20.802		1		21		494		514		GAACAUCGAUGAUAAUCUCCU		AGGAGAUUAUCAUCGAUGUUC		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4549		LUSLE1AD_Contig77		0		19.076		1		21		551		571		GAACAUCGAUGAUAAUCUCCU		AGGAGAUUAUCAUCGAUGUUC		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4549		LUSST1AD_Contig494		0		22.195		1		21		534		554		GAACAUCGAUGAUAAUCUCCU		AGGAGAUUAUCAUCGAUGUUC		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4549		Contig3338		0		22.195		1		21		1262		1282		GAACAUCGAUGAUAAUCUCCU		AGGAGAUUAUCAUCGAUGUUC		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4550		Contig100		0		24.778		1		21		467		487		CAUCGAUGAUAAUCUCCUUCA		UGAAGGAGAUUAUCAUCGAUG		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4550		Contig5802		0		19.367		1		21		491		511		CAUCGAUGAUAAUCUCCUUCA		UGAAGGAGAUUAUCAUCGAUG		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4550		LUSLE1AD_Contig77		0		14.905		1		21		548		568		CAUCGAUGAUAAUCUCCUUCA		UGAAGGAGAUUAUCAUCGAUG		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4550		LUSST1AD_Contig494		0		22.473		1		21		531		551		CAUCGAUGAUAAUCUCCUUCA		UGAAGGAGAUUAUCAUCGAUG		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4550		Contig3338		0		22.473		1		21		1259		1279		CAUCGAUGAUAAUCUCCUUCA		UGAAGGAGAUUAUCAUCGAUG		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4551		Contig100		0		24.307		1		21		468		488		ACAUCGAUGAUAAUCUCCUUC		GAAGGAGAUUAUCAUCGAUGU		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4551		Contig5802		0		19.148		1		21		492		512		ACAUCGAUGAUAAUCUCCUUC		GAAGGAGAUUAUCAUCGAUGU		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4551		LUSLE1AD_Contig77		0		14.747		1		21		549		569		ACAUCGAUGAUAAUCUCCUUC		GAAGGAGAUUAUCAUCGAUGU		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4551		LUSST1AD_Contig494		0		21.486		1		21		532		552		ACAUCGAUGAUAAUCUCCUUC		GAAGGAGAUUAUCAUCGAUGU		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4551		Contig3338		0		21.486		1		21		1260		1280		ACAUCGAUGAUAAUCUCCUUC		GAAGGAGAUUAUCAUCGAUGU		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4552		Contig5802		0		19.624		1		21		489		509		UCGAUGAUAAUCUCCUUCAUG		CAUGAAGGAGAUUAUCAUCGA		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4552		LUSLE1AD_Contig77		0		15.944		1		21		546		566		UCGAUGAUAAUCUCCUUCAUG		CAUGAAGGAGAUUAUCAUCGA		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4552		LUSST1AD_Contig494		0		23.905		1		21		529		549		UCGAUGAUAAUCUCCUUCAUG		CAUGAAGGAGAUUAUCAUCGA		Cleavage				1

		Contig86.Lu0910.pre-miRNA:835.miRNA:4552		Contig3338		0		23.905		1		21		1257		1277		UCGAUGAUAAUCUCCUUCAUG		CAUGAAGGAGAUUAUCAUCGA		Cleavage				1

		Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4553		Contig13715		1.5		16.154		1		20		227		246		AACAAAAGAAAAGAAGAGAG		CUUUCUUCUGUUCUUUUGUU		Translation				1

		Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4553		03-LUSBE1NG-RP-050_F08_25OCT2006_054		2		10.962		1		20		172		191		AACAAAAGAAAAGAAGAGAG		UUUUUUUCUUUUUUUUUGUU		Cleavage				1

		Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4554		Contig10544		2		10.892		1		20		665		684		AUAACAAAAGAAAAGAAGAG		UUCUUCUUUUCUUUUUUUAU		Cleavage				1

		Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4554		LUSTE1AD_Contig1475		2		7.499		1		20		600		619		AUAACAAAAGAAAAGAAGAG		CUUUUCUUUUCUUUUGUUCU		Cleavage				1

		Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4554		LUSME1NG-RP-167_D05_22MAR2007_041		2		10.892		1		20		364		383		AUAACAAAAGAAAAGAAGAG		UUCUUCUUUUCUUUUUUUAU		Cleavage				1

		Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4554		LUSGC1NG-RP-131_C11_30JAN2007_091		2		11.867		1		20		313		332		AUAACAAAAGAAAAGAAGAG		CUUUUCUGUUCUUUUGUUGU		Cleavage				1

		Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4555		Contig3636		2		17.155		1		21		603		623		UAUAACAAAAGAAAAGAAGAG		UUUUUUUUUACUUUUGUUAUA		Cleavage				1

		Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4557		Contig9135		1.5		11.806		1		20		609		628		ACAAAAGAAAAGAAGAGAGA		UCUCUCUUCUUUUCUUUUUU		Cleavage				1

		Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4557		Contig3050		2		23.628		1		21		983		1003		ACAAAAGAAAAGAAGAGAGAG		CUUUUUCUUCCUUUCUUUUGU		Translation				1

		Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4557		LUSES1AD_Contig432		2		18.138		1		21		1110		1130		ACAAAAGAAAAGAAGAGAGAG		UUCUCUCUUUUUCUUUUUUGU		Translation				1

		Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4557		LUSST1AD_Contig96		2		12.343		1		20		1656		1675		ACAAAAGAAAAGAAGAGAGA		UCACUCUUUUUUUUUUUUGU		Cleavage				1

		Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4557		Contig6618		2		15.911		1		20		576		595		ACAAAAGAAAAGAAGAGAGA		UCUCUGUUUUUUUUUUUUGU		Cleavage				1

		Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4558		Contig9135		2		10.691		1		20		607		626		AAAAGAAAAGAAGAGAGAGC		CAUCUCUCUUCUUUUCUUUU		Cleavage				1

		Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4558		Contig12381		2		13.363		1		21		355		375		AAAAGAAAAGAAGAGAGAGCU		AACUUUUUCUUCUUUUCUUUU		Cleavage				1

		Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4558		Contig1699		2		12.221		1		20		95		114		AAAAGAAAAGAAGAGAGAGC		CCUUUCUCUUCUUUUUUUUU		Cleavage				1

		Contig8646.Lu0910.pre-miRNA:836.miRNA:4558		LUSLE4AD-T3-023_H16_05OCT2009_058		2		10.158		1		20		186		205		AAAAGAAAAGAAGAGAGAGC		ACUUUCUUUUCUUUUCUUUU		Cleavage				1

		Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:861.miRNA:4711		LUSTC1NG-RP-095_E04_05MAR2007_024		1		21.042		1		21		108		128		CUACUGGCUUAGAGGCUACAA		UGGUAGCCUCUAAGCCAGUAG		Cleavage				1

		Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:861.miRNA:4712		LUSTC1NG-RP-095_E04_05MAR2007_024		1		21.249		1		21		107		127		UACUGGCUUAGAGGCUACAAA		UUGGUAGCCUCUAAGCCAGUA		Cleavage				1

		Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:861.miRNA:4713		LUSTC1NG-RP-095_E04_05MAR2007_024		0		23.447		1		21		116		136		GCUUGCUUCUACUGGCUUAGA		UCUAAGCCAGUAGAAGCAAGC		Cleavage				1

		Contig9125.Lu0910.pre-miRNA:861.miRNA:4714		LUSTC1NG-RP-095_E04_05MAR2007_024		0		20.897		1		20		110		129		UCUACUGGCUUAGAGGCUAC		GUAGCCUCUAAGCCAGUAGA		Cleavage				1

		Contig9174.Lu0910.pre-miRNA:868.miRNA:4743		03-LUSBE1NG-RP-161_H07_02MAR2007_049		2		18.606		1		20		134		153		UUAACCUUCUGUUGUUGUAG		CUACAGUAAUGGAAGGUUAA		Cleavage				1

		Contig9174.Lu0910.pre-miRNA:868.miRNA:4743		Contig11381		2		18.301		1		20		206		225		UUAACCUUCUGUUGUUGUAG		CUACAGUAAUGGAAGGUUAA		Cleavage				1

		Contig9184.Lu0910.pre-miRNA:871.miRNA:4759		LUSME1NG-UP-002_H05_06SEPT2006_033		1		22.67		1		21		160		180		UCAGCCAGGUAGUGACCAANU		GAUUGGUCACUACCUGGCUGA		Cleavage				1

		Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:872.miRNA:4765		LUSST4AD-T3-010_B23_15SEP2009_096		2		18.292		1		21		458		478		CUUUUCGUUGCUUCUUCCACU		GGUGGAAGUAGCAGCGAGAAG		Cleavage				1

		Contig9235.Lu0910.pre-miRNA:872.miRNA:4767		Contig13353		2		17.94		1		20		177		196		UUUCGUUGCUUCUUCCACUA		UAGUCGAAGAAACAACGAAA		Translation				1

		Contig960.Lu0910.pre-miRNA:890.miRNA:4865		Contig2286		2		9.585		1		20		345		364		GAAAACUAAGGAAUUGCAGA		UCUGCAGUUCCAUAGUUUUU		Translation				1

		Contig9960.Lu0910.pre-miRNA:910.miRNA:4954		LUSLE4AD-T3-058_N24_13NOV2009_084		2		12.121		1		21		732		752		AUUAGAGAGAGAAANAAGGGA		UCCUUUUUUUCUCUCUUUAAU		Cleavage				1

		FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:4961		LUSGC1NG-RP-100_A03_25JAN2007_031		2		9.779		1		21		440		459		GUAAGAAAUUUGUNGCAGCUA		UAGCUGC-ACAAAUUUCUUAC		Cleavage				1

		FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:4961		LUSTC1NG-RP-141_A05_11MAR2007_047		2		19.116		1		20		171		189		GUAAGAAAUUUGUNGCAGCU		AGCUGC-ACAAAUUUCUUAC		Cleavage				1

		FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:911.miRNA:4963		LUSGC1NG-RP-100_A03_25JAN2007_031		2		9.071		1		21		439		458		UAAGAAAUUUGUNGCAGCUAU		AUAGCUGC-ACAAAUUUCUUA		Cleavage				1

		FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:4996		LUSGC1NG-RP-100_A03_25JAN2007_031		2		10.468		1		21		441		460		UGUAAGAAAUUUGUNGCAGCU		AGCUGC-ACAAAUUUCUUACA		Cleavage				1

		FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:4996		LUSTC1NG-RP-141_A05_11MAR2007_047		2		18.682		1		21		171		190		UGUAAGAAAUUUGUNGCAGCU		AGCUGC-ACAAAUUUCUUACA		Cleavage				1

		FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:4996		Contig6072		2		16.016		1		20		404		422		UGUAAGAAAUUUGUNGCAGC		GCUGC-ACAAAUUUCUUACA		Cleavage				1

		FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:4998		LUSGC1NG-RP-100_A03_25JAN2007_031		2		8.904		1		21		434		453		AAUUUGUNGCAGCUAUAUAUA		UAUAUAUAGCUGC-ACAAAUU		Cleavage				1

		FLAX-RP-017-F08-13JULY2007-054--.Lu0910.pre-miRNA:917.miRNA:4999		LUSGC1NG-RP-100_A03_25JAN2007_031		2		9.656		1		21		435		454		AAAUUUGUNGCAGCUAUAUAU		AUAUAUAGCUGC-ACAAAUUU		Translation				1

		LUSBE1NG-Contig1007--.Lu0910.pre-miRNA:930.miRNA:5055		LUSME1NG-RP-130-1_B03_20MAR2007_029		2		22.246		1		21		489		509		GCUUGCAUGUCGCCGGAGGAU		GUCCUCCGACAACAUGCAAGC		Translation				1

		LUSEN1NG-Contig2076--.Lu0910.pre-miRNA:970.miRNA:5277		Contig12156		1.5		13.47		1		20		126		145		UGGAAUUGGGUAGGAUCUCA		UGAGAUCCUAAUCAAUUCCA		Translation				1

		LUSEN1NG-RP-233-H05-14NOV2007-033--.Lu0910.pre-miRNA:1002.miRNA:5465		LUSME1NG-UP-018_G12_07SEP2006_084		2		20.741		1		20		332		351		CCUCUCAAACCCUGAUCAAA		UUUAAUCAUGGUUUGAGAGG		Cleavage				1

		LUSES3AD-T3-007-A10-11AUG2009-047--.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5476		Contig5785		1		19.267		1		21		1033		1053		UUUUGUACGGGCCUCCUGGAA		UACCAGGAGGCCCGUACAAAA		Cleavage				1

		LUSES3AD-T3-007-A10-11AUG2009-047--.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5477		Contig5785		1		21.188		1		21		1032		1052		UUUGUACGGGCCUCCUGGAAC		GUACCAGGAGGCCCGUACAAA		Cleavage				1

		LUSES3AD-T3-007-A10-11AUG2009-047--.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5478		Contig5785		0		19.248		1		20		1035		1054		CUUUUGUACGGGCCUCCUGG		CCAGGAGGCCCGUACAAAAG		Cleavage				1

		LUSES3AD-T3-007-A10-11AUG2009-047--.Lu0910.pre-miRNA:1005.miRNA:5479		Contig5785		0		22.1		1		21		1036		1056		UUCUUUUGUACGGGCCUCCUG		CAGGAGGCCCGUACAAAAGAA		Cleavage				1

		LUSES4AD-T3-012-G23-10SEPT2009-090--.Lu0910.pre-miRNA:1006.miRNA:5485		LUSES4AD-T3-012_G23_10SEPT2009_090		0		23.656		1		21		117		137		AUCCGACGUCGAAUAACUCUU		AAGAGUUAUUCGACGUCGGAU		Cleavage				1

		LUSES4AD-T3-016-B04-15SEP2009-016--.Lu0910.pre-miRNA:1008.miRNA:5492		Contig3979		2		18.923		1		20		624		643		GAACCAAUCCACACUCCAAA		UUUGGUGUGUGGUUUGGUUC		Cleavage				1

		LUSES4AD-T3-044-H17-15SEP2009-073--.Lu0910.pre-miRNA:1026.miRNA:5605		Contig11701		2		23.768		1		20		517		536		ACCUGGCAAGACGCCGGCAA		UUGCCGGCGUCCUGCCAGGC		Translation				1

		LUSES4AD-T3-052-K09-15SEP2009-037--.Lu0910.pre-miRNA:1028.miRNA:5612		Contig8580		1.5		12.301		1		20		233		252		AGAACAACUCACAUUUUUGA		UCAAAAGUGUGAUUUGUUCU		Cleavage				1

		LUSFL1AD-Contig313--.Lu0910.pre-miRNA:1039.miRNA:5665		LUSFL1AD_Contig313		0		22.23		1		21		507		527		AAGUCUCCAGGAACGACAGUG		CACUGUCGUUCCUGGAGACUU		Cleavage				1

		LUSFL1AD-Contig313--.Lu0910.pre-miRNA:1039.miRNA:5666		LUSFL1AD_Contig313		0		22.293		1		21		508		528		GAAGUCUCCAGGAACGACAGU		ACUGUCGUUCCUGGAGACUUC		Cleavage				1

		LUSFL1AD-Contig313--.Lu0910.pre-miRNA:1039.miRNA:5667		LUSFL1AD_Contig313		0		19.788		1		21		560		580		GUCGAGCAAGAUCGUCUGGAA		UUCCAGACGAUCUUGCUCGAC		Cleavage				1

		LUSFL1AD-Contig313--.Lu0910.pre-miRNA:1039.miRNA:5668		LUSFL1AD_Contig313		0		19.793		1		21		559		579		UCGAGCAAGAUCGUCUGGAAC		GUUCCAGACGAUCUUGCUCGA		Cleavage				1

		LUSFL1AD-Contig313--.Lu0910.pre-miRNA:1039.miRNA:5669		LUSFL1AD_Contig313		0		22.974		1		21		506		526		AGUCUCCAGGAACGACAGUGU		ACACUGUCGUUCCUGGAGACU		Cleavage				1

		LUSFL1AD-Contig313--.Lu0910.pre-miRNA:1039.miRNA:5670		LUSFL1AD_Contig313		0		20.552		1		21		562		582		AUGUCGAGCAAGAUCGUCUGG		CCAGACGAUCUUGCUCGACAU		Cleavage				1

		LUSFL1AD-Contig313--.Lu0910.pre-miRNA:1040.miRNA:5674		LUSFL1AD_Contig313		0		22.306		1		21		509		529		CGAAGUCUCCAGGAACGACAG		CUGUCGUUCCUGGAGACUUCG		Cleavage				1

		LUSFL1AD-Contig313--.Lu0910.pre-miRNA:1040.miRNA:5675		LUSFL1AD_Contig313		0		21.129		1		21		510		530		CCGAAGUCUCCAGGAACGACA		UGUCGUUCCUGGAGACUUCGG		Cleavage				1

		LUSFL1AD-Contig313--.Lu0910.pre-miRNA:1040.miRNA:5676		LUSFL1AD_Contig313		0.5		23.803		1		21		504		524		UCUCCAGGAACGACAGUGUUU		AGACACUGUCGUUCCUGGAGA		Cleavage				1

		LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1053.miRNA:5747		Contig10124		2		13.562		1		20		280		299		AGAUGAGAUGAGAGAUAGCC		GGCCAUCUCUGAUCUCAUCU		Translation				1

		LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1053.miRNA:5748		LUSST4AD-T3-037_E11_15SEP2009_044		1.5		9.94		1		20		41		60		AGAUAGAGAUGAGAUGAGAG		UUUUCAUUUCAUCUCUAUCU		Cleavage				1

		LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1053.miRNA:5748		LUSHE1AD-RP-291_N23_4JUNE2008_084		2		4.277		1		20		478		497		AGAUAGAGAUGAGAUGAGAG		AUUUCAUUUCAUCUCUAUCU		Cleavage				1

		LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1060.miRNA:5791		Contig4712		1.5		18.362		1		20		705		724		AAGAUAGAGAUGAGAUGAGA		UUUCAUUUCAUUUCUAUCUU		Cleavage				1

		LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1060.miRNA:5791		LUSBE1NG_Contig1247		1.5		18.314		1		20		406		425		AAGAUAGAGAUGAGAUGAGA		UUUCAUUUCAUUUCUAUCUU		Cleavage				1

		LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1060.miRNA:5791		LUSST4AD-T3-037_E11_15SEP2009_044		2		9.941		1		21		41		61		AAGAUAGAGAUGAGAUGAGAG		UUUUCAUUUCAUCUCUAUCUC		Cleavage				1

		LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1060.miRNA:5791		Contig4763		1.5		18.314		1		20		248		267		AAGAUAGAGAUGAGAUGAGA		UUUCAUUUCAUUUCUAUCUU		Cleavage				1

		LUSFL1AD-WB-027-G10-11NOV2008-041--.Lu0910.pre-miRNA:1060.miRNA:5791		LUSHE1AD-RP-291_N23_4JUNE2008_084		2		4.574		1		20		479		498		AAGAUAGAGAUGAGAUGAGA		UUUCAUUUCAUCUCUAUCUC		Cleavage				1

		LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1076.miRNA:5881		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		2		17.037		1		21		186		206		AAACCAUAAUUUUUAACCAUU		AAUGGUUAAAAAUUGAGGUUU		Cleavage				1

		LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1076.miRNA:5882		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		2		16.886		1		21		187		207		GAAACCAUAAUUUUUAACCAU		AUGGUUAAAAAUUGAGGUUUC		Cleavage				1

		LUSGC1NG-RP-017-B09-06JAN2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1076.miRNA:5884		LUSTE1NG-RP-135_C11_6FEB2006_091		2		17.541		1		20		186		205		AACCAUAAUUUUUAACCAUU		AAUGGUUAAAAAUUGAGGUU		Cleavage				1

		LUSGC1NG-RP-232-H03-02APR2007-017--.Lu0910.pre-miRNA:1115.miRNA:6105		Contig4754		2		8.108		1		21		795		815		GAAACUGGCUCUGACGGUGGU		AUCACUAUCAGAGCCAGUUUC		Cleavage				1

		LUSGC1NG-RP-232-H03-02APR2007-017--.Lu0910.pre-miRNA:1115.miRNA:6106		Contig4754		2		8.108		1		21		794		814		AAACUGGCUCUGACGGUGGUG		CAUCACUAUCAGAGCCAGUUU		Cleavage				1

		LUSGE1NG-RP-015-A12-12FEB2007-096--.Lu0910.pre-miRNA:1122.miRNA:6137		FLAXSQ21_RP_001_D10_30NOV20076_074		2		10.874		1		20		458		477		AUUUCAUAUUAUUUAUCAAU		GUUGAUAAAUAAUAUAAAAU		Cleavage				1

		LUSGE1NG-RP-178-D09-03APR2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1173.miRNA:6385		Contig2284		2		6.954		1		20		199		218		UAGAAAACUCAACCAAGUAA		UUACUUUGUUUAGUUUUCUA		Translation				1

		LUSGE1NG-RP-254-B09-23NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1179.miRNA:6420		Contig12492		2		12.122		1		21		244		264		AGAUUGGAUUGAUUAAGAACU		GGUUCCAAAUCAAUCCAAUCU		Cleavage				1

		LUSGE1NG-RP-254-B09-23NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1179.miRNA:6423		Contig2346		2		7.091		1		20		1182		1201		GAUUGGAUUGAUUAAGAACU		AUUUCUUAACCAAUCCAAUC		Translation				1

		LUSGE1NG-RP-307-F01-26NOV2007-005--.Lu0910.pre-miRNA:1181.miRNA:6431		03-LUSEN1NG-RP-080_H11_11MAR2007_081		2		15.942		1		20		570		589		UCGUCAUCCAUGAUCCAUCC		GGAUGGAACAUGAAUGACGA		Cleavage				1

		LUSHE1AD-Contig382--.Lu0910.pre-miRNA:1191.miRNA:6482		Contig6701		2		11.582		1		21		17		37		UUGAAUUAACGACUUUUGAAA		UUUCAAAAAUCGUUAAUUCAU		Cleavage				1

		LUSHE1AD-Contig382--.Lu0910.pre-miRNA:1191.miRNA:6484		Contig6701		2		11.582		1		20		16		35		GAAUUAACGACUUUUGAAAU		CUUUCAAAAAUCGUUAAUUC		Translation				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6492		FLAXSEQ11_RP_011_A10_5JULY2006_080		0		7.155		1		21		23		43		UGAUGGAGCUGGGAAGAAGAU		AUCUUCUUCCCAGCUCCAUCA		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6492		Contig3594		1		9.285		1		20		514		533		UGAUGGAGCUGGGAAGAAGA		UCUUCUUCUCAGCUUCAUCA		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6492		Contig652		1		12.321		1		20		334		353		UGAUGGAGCUGGGAAGAAGA		UCUUCUUCUCAGCUUCAUCA		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6492		Contig6649		1		13.563		1		20		398		417		UGAUGGAGCUGGGAAGAAGA		UCUUCUUCUCAGCUUCAUCA		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6492		LUSTC1NG-RP-139_G01_11MAR2007_003		2		9.148		1		20		121		140		UGAUGGAGCUGGGAAGAAGA		UCUUCUUCUCAGCUUCGUCG		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6492		03-LUSEN1NG-RP-069_A04_10MAR2007_032		1.5		11.35		1		20		389		408		UGAUGGAGCUGGGAAGAAGA		UCUUCUUCCCGUCUCCAUCA		Translation				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6492		LUSTE1NG-RP-057_A02_11JAN2007_016		2		13.962		1		20		438		457		UGAUGGAGCUGGGAAGAAGA		UCUUCUUCUCAGCUUCGUCG		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6492		Contig12885		2		11.1		1		20		297		316		UGAUGGAGCUGGGAAGAAGA		UCUUCUUCUCAGCUUCGUCG		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6492		Contig12611		2		13.962		1		20		426		445		UGAUGGAGCUGGGAAGAAGA		UCUUCUUCUCAGCUUCGUCG		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6492		LUSFL2AD-WB-040_I18_28NOV2008_071		2		1.942		1		20		213		232		UGAUGGAGCUGGGAAGAAGA		UCUUCUUCUCACCUUCAUCA		Translation				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6492		03-LUSEN1NG-RP-085_E09_11MAR2007_071		2		11.89		1		20		299		319		UGAUGGAGCUGG-GAAGAAGA		UCUUCUUCUCCAGCUCCAUCA		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6492		LUSGE1NG_Contig1639		2		9.743		1		20		322		342		UGAUGGAGCUGG-GAAGAAGA		UCUUCUUCUCCAGCUCCAUCA		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6493		FLAXSEQ11_RP_011_A10_5JULY2006_080		0		8.17		1		21		22		42		GAUGGAGCUGGGAAGAAGAUG		CAUCUUCUUCCCAGCUCCAUC		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6493		Contig3594		2		9.379		1		20		513		532		GAUGGAGCUGGGAAGAAGAU		CUCUUCUUCUCAGCUUCAUC		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6493		Contig652		2		12.305		1		20		333		352		GAUGGAGCUGGGAAGAAGAU		CUCUUCUUCUCAGCUUCAUC		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6493		Contig6649		2		13.506		1		20		397		416		GAUGGAGCUGGGAAGAAGAU		CUCUUCUUCUCAGCUUCAUC		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6494		FLAXSEQ11_RP_011_A10_5JULY2006_080		0		7.434		1		21		24		44		GUGAUGGAGCUGGGAAGAAGA		UCUUCUUCCCAGCUCCAUCAC		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6494		Contig3594		2		8.697		1		21		514		534		GUGAUGGAGCUGGGAAGAAGA		UCUUCUUCUCAGCUUCAUCAA		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6494		Contig652		2		12.097		1		21		334		354		GUGAUGGAGCUGGGAAGAAGA		UCUUCUUCUCAGCUUCAUCAA		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6494		Contig6649		2		13.191		1		21		398		418		GUGAUGGAGCUGGGAAGAAGA		UCUUCUUCUCAGCUUCAUCAA		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6494		03-LUSEN1NG-RP-069_A04_10MAR2007_032		2		11.284		1		21		389		409		GUGAUGGAGCUGGGAAGAAGA		UCUUCUUCCCGUCUCCAUCAU		Translation				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6495		FLAXSEQ11_RP_011_A10_5JULY2006_080		0		4.019		1		21		18		38		GAGCUGGGAAGAAGAUGGAGA		UCUCCAUCUUCUUCCCAGCUC		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6495		LUSTC1NG-RP-143_F11_11MAR2007_085		1.5		9.634		1		21		430		450		GAGCUGGGAAGAAGAUGGAGA		UCUCCAUCUUCAUUCCAGCUC		Translation				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6495		LUSME1AD-T3-009_C13_27JULY2009_061		2		19.706		1		20		279		298		GAGCUGGGAAGAAGAUGGAG		CUCCUACUUCUUCCCAGCUC		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6496		FLAXSEQ11_RP_011_A10_5JULY2006_080		0		8.155		1		21		21		41		AUGGAGCUGGGAAGAAGAUGG		CCAUCUUCUUCCCAGCUCCAU		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6496		Contig6856		2		10.905		1		20		415		434		AUGGAGCUGGGAAGAAGAUG		CAUCUUCCACCCAGCUCCAU		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-288-L03-5JUNE2008-006--.Lu0910.pre-miRNA:1193.miRNA:6497		FLAXSEQ11_RP_011_A10_5JULY2006_080		0		5.525		1		21		20		40		UGGAGCUGGGAAGAAGAUGGA		UCCAUCUUCUUCCCAGCUCCA		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:6504		Contig12527		0		11.444		1		21		348		368		UCAAUGAUGAAGUUGUGCAGA		UCUGCACAACUUCAUCAUUGA		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:6504		Contig14068		1		19.138		1		21		395		415		UCAAUGAUGAAGUUGUGCAGA		UCUGCACCACUUCAUCAUUGA		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:6505		Contig12527		0		14.099		1		21		350		370		GGUCAAUGAUGAAGUUGUGCA		UGCACAACUUCAUCAUUGACC		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:6505		Contig14068		1		20.31		1		21		397		417		GGUCAAUGAUGAAGUUGUGCA		UGCACCACUUCAUCAUUGACC		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:6506		Contig12527		0		15.596		1		21		352		372		UGGGUCAAUGAUGAAGUUGUG		CACAACUUCAUCAUUGACCCA		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:6506		Contig14068		1		19.337		1		21		399		419		UGGGUCAAUGAUGAAGUUGUG		CACCACUUCAUCAUUGACCCA		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:6507		Contig12527		1		15.734		1		21		353		373		NUGGGUCAAUGAUGAAGUUGU		ACAACUUCAUCAUUGACCCAA		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:6507		Contig14068		2		19.552		1		21		400		420		NUGGGUCAAUGAUGAAGUUGU		ACCACUUCAUCAUUGACCCAC		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:6508		Contig12527		0		12.987		1		21		342		362		AUGAAGUUGUGCAGAAGCUAU		AUAGCUUCUGCACAACUUCAU		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:6508		LUSGE1NG_Contig176		1.5		17.636		1		20		782		801		AUGAAGUUGUGCAGAAGCUA		UAGUGUCUGCACAACUUCAU		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:6508		Contig14068		2		20.38		1		21		389		409		AUGAAGUUGUGCAGAAGCUAU		AGAGCUUCUGCACCACUUCAU		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:6508		Contig2754		2		17.216		1		20		1456		1475		AUGAAGUUGUGCAGAAGCUA		UAGUGUCUGCACAAUUUCAU		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:6509		Contig12527		0		13.706		1		21		349		369		GUCAAUGAUGAAGUUGUGCAG		CUGCACAACUUCAUCAUUGAC		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-291-F20-4JUNE2008-076--.Lu0910.pre-miRNA:1195.miRNA:6509		Contig14068		1		19.04		1		21		396		416		GUCAAUGAUGAAGUUGUGCAG		CUGCACCACUUCAUCAUUGAC		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-317-O24-17JUNE2008-082--.Lu0910.pre-miRNA:1200.miRNA:6535		LUSFL2AD-WB-015_F17_22NOV2008_075		1.5		23.903		1		21		115		135		AGAUCGGGGCUUGCAUGUCAU		GUGAUAUACAAGCCCCGAUCU		Cleavage				1

		LUSHE1AD-RP-317-O24-17JUNE2008-082--.Lu0910.pre-miRNA:1200.miRNA:6538		LUSFL2AD-WB-015_F17_22NOV2008_075		2		23.595		1		21		116		136		UAGAUCGGGGCUUGCAUGUCA		UGAUAUACAAGCCCCGAUCUG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6595		LUSHE1NG-RP-263_G04_19NOV2007_020		1.5		19.375		1		21		810		830		CUUUUUUCUGUGGGGGGGGGA		UCCCCCCCCCACAGAAAAAGA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6595		LUSHE1NG-RP-250_D04_16NOV2007_026		1.5		21.659		1		20		839		858		CUUUUUUCUGUGGGGGGGGG		CCCCCCCCCAAAGGAAAAAG		Translation				1

		LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6595		LUSHE1NG-RP-252_B02_16NOV2007_014		1.5		7.53		1		20		523		542		CUUUUUUCUGUGGGGGGGGG		UCCCCCCCCACAAAAAAAAG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6595		LUSGE1NG-RP-032_E10_22FEB2007_072		2		2.58		1		20		70		89		CUUUUUUCUGUGGGGGGGGG		CCCCCCCCCCCAGAAAAAAA		Translation				1

		LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6595		LUSHE1NG-RP-251_H12_16NOV2007_082		2		7.872		1		20		194		213		CUUUUUUCUGUGGGGGGGGG		CCCCCCCCCACAAAAAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6595		LUSHE1NG-RP-247_C06_16NOV2007_044		2		14.828		1		20		1136		1155		CUUUUUUCUGUGGGGGGGGG		CCCCCCCCCCCAGAAAAAAA		Translation				1

		LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6596		LUSHE1NG-RP-263_G04_19NOV2007_020		0.5		19.206		1		20		810		829		UUUUUUCUGUGGGGGGGGGA		UCCCCCCCCCACAGAAAAAG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6596		LUSHE1NG-RP-248_A04_16NOV2007_032		2		11.508		1		21		730		750		UUUUUUCUGUGGGGGGGGGAA		UUCCCCCCCCCCCGGAAAAAG		Translation				1

		LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6596		LUSHE1NG-RP-245_D01_16NOV2007_009		2		18.49		1		20		754		773		UUUUUUCUGUGGGGGGGGGA		UCCCCCCCCCGCGGGAGAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6596		LUSHE1NG-RP-247_C06_16NOV2007_044		2		13.972		1		20		1135		1154		UUUUUUCUGUGGGGGGGGGA		CCCCCCCCCCCCAGAAAAAA		Translation				1

		LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6596		LUSGE1NG-RP-032_E10_22FEB2007_072		2		2.583		1		20		69		88		UUUUUUCUGUGGGGGGGGGA		CCCCCCCCCCCCAGAAAAAA		Translation				1

		LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6596		Contig629		2		19.149		1		20		1011		1030		UUUUUUCUGUGGGGGGGGGA		UCCCCCCCCCCCGGAAAGAA		Translation				1

		LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6596		LUSHE1NG-RP-262_B12_19NOV2007_094		2		18.035		1		20		739		758		UUUUUUCUGUGGGGGGGGGA		UUCCCCCCCCCCGGAAAAAA		Translation				1

		LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6597		LUSHE1NG-RP-263_G04_19NOV2007_020		2		19.459		1		21		811		831		UCUUUUUUCUGUGGGGGGGGG		CCCCCCCCCACAGAAAAAGAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6597		LUSHE1NG-RP-250_D04_16NOV2007_026		2		21.953		1		21		839		859		UCUUUUUUCUGUGGGGGGGGG		CCCCCCCCCAAAGGAAAAAGG		Translation				1

		LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6597		LUSGE1NG_Contig2176		2		9.336		1		20		155		174		UCUUUUUUCUGUGGGGGGGG		CCCCCCCCACAGGAAAAACA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6597		LUSHE1NG-RP-252_B02_16NOV2007_014		2		7.59		1		21		523		543		UCUUUUUUCUGUGGGGGGGGG		UCCCCCCCCACAAAAAAAAGC		Translation				1

		LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6597		LUSHE1NG_Contig912		2		23.366		1		21		972		992		UCUUUUUUCUGUGGGGGGGGG		CCCCCCCCCCCUGAAAAAAGA		Translation				1

		LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6597		LUSHE1NG-RP-247_G06_16NOV2007_036		2		0.438		1		21		362		382		UCUUUUUUCUGUGGGGGGGGG		CCCCCCCCCCCAAAAAAAAGA		Translation				1

		LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6598		LUSHE1NG-RP-263_G04_19NOV2007_020		1		19.208		1		20		809		828		UUUUUCUGUGGGGGGGGGAA		CUCCCCCCCCCACAGAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6598		LUSHE1NG-RP-264_G05_19NOV2007_035		2		22.102		1		20		865		884		UUUUUCUGUGGGGGGGGGAA		UUUUCCCCCCCGCGGAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-Contig128--.Lu0910.pre-miRNA:1210.miRNA:6598		LUSHE1NG-RP-248_A04_16NOV2007_032		1.5		11.571		1		20		730		749		UUUUUCUGUGGGGGGGGGAA		UUCCCCCCCCCCCGGAAAAA		Translation				1

		LUSHE1NG-Contig1644--.Lu0910.pre-miRNA:1220.miRNA:6636		LUSHE1NG_Contig223		2		7.509		1		20		584		603		UGGAUUUUUUCCGGAAAAAA		UUUUUUCCGGAAAAAAUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-Contig1644--.Lu0910.pre-miRNA:1220.miRNA:6636		LUSHE1AD-RP-291_N23_4JUNE2008_084		2		7.04		1		20		505		524		UGGAUUUUUUCCGGAAAAAA		UUUCUUUCGGAAAAAAUCUA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-Contig256--.Lu0910.pre-miRNA:1241.miRNA:6725		Contig4591		2		6.46		1		21		609		629		AAAGAAAAUUUUGGAACAAAA		UUUUGUUCCAAACCUUUCUUU		Translation				1

		LUSHE1NG-Contig971--.Lu0910.pre-miRNA:1255.miRNA:6809		LUSHE1NG-RP-254_D11_16NOV2007_089		2		24.476		1		20		1055		1074		UUUUUUUCCCCUUNUUCCCU		GGGGAAAAAGGGGAAGAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7125		LUSHE1NG-RP-247_A02_16NOV2007_016		2		20.557		1		21		712		732		UUUUUUUGAAUUUUCUCUUUU		AAAAGAGAAAAUAUAAAAAAG		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7125		LUSHE1NG-RP-249_C11_16NOV2007_091		2		21.392		1		21		707		727		UUUUUUUGAAUUUUCUCUUUU		AAAAAAGAGAAUUUAAAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7125		Contig12828		2		15.912		1		21		828		848		UUUUUUUGAAUUUUCUCUUUU		AAAAGAAAAAAUACAAAAAAA		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7125		LUSHE1NG-RP-244_F09_16NOV2007_069		2		23.118		1		21		636		656		UUUUUUUGAAUUUUCUCUUUU		AAAAAAGAAAAUUAAAAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7126		Contig4321		2		17.273		1		21		192		212		UUUUUUGAAUUUUCUCUUUUU		AAAAAGAGAAGGUUCGAAAAG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7126		Contig670		2		15.357		1		21		169		189		UUUUUUGAAUUUUCUCUUUUU		AAAAAGAGAAGGUUCGAAAAG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7126		LUSHE1NG-RP-247_A02_16NOV2007_016		1.5		18.304		1		21		711		731		UUUUUUGAAUUUUCUCUUUUU		AAAAAGAGAAAAUAUAAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7126		03-LUSEN1NG-RP-194_A10_28MAR2007_080		1.5		7.305		1		21		8		28		UUUUUUGAAUUUUCUCUUUUU		AAAAAGGGCAAAUUCAAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7126		LUSHE1NG-RP-249_C11_16NOV2007_091		2		21.388		1		21		706		726		UUUUUUGAAUUUUCUCUUUUU		AAAAAAAGAGAAUUUAAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7126		LUSHE1NG-RP-248_C01_16NOV2007_011		2		13.3		1		20		355		374		UUUUUUGAAUUUUCUCUUUU		AAAGGAGAAAAUUGAAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7126		Contig12828		2		15.294		1		21		827		847		UUUUUUGAAUUUUCUCUUUUU		AAAAAGAAAAAAUACAAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-248-G04-16NOV2007-020--.Lu0910.pre-miRNA:1317.miRNA:7126		Contig5687		2		11.785		1		21		972		992		UUUUUUGAAUUUUCUCUUUUU		GAAAAGAAAAAAUACAAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-B05-16NOV2007-045--.Lu0910.pre-miRNA:1318.miRNA:7132		LUSHE1AD-RP-301_L13_13JUNE2008_053		2		7.617		1		21		677		697		GUGGGGUUUUUUUUCUAGGGG		CCCCUAGACGAAAAACUCCAC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7134		Contig772		2		12.104		1		20		627		646		GUUUUUUUCUUUUUUGCUCC		GGAGCAAGAAAGAAAGAAAG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7134		LUSHE1NG-RP-268_B06_19NOV2007_046		2		21.156		1		20		949		968		GUUUUUUUCUUUUUUGCUCC		GGAGCAAAAAAAAAAAAAAG		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7134		Contig7351		2		8.278		1		20		753		772		GUUUUUUUCUUUUUUGCUCC		GGAGAAAGAAAGAAAGAAAC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7134		Contig5203		2		8.977		1		20		396		415		GUUUUUUUCUUUUUUGCUCC		GCAGCAAAAAAGAGGAAAAC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7134		LUSHE1NG-RP-257_A09_16NOV2007_079		2		18.417		1		20		169		188		GUUUUUUUCUUUUUUGCUCC		GGGGGGAAAAAGAAAAAAAC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7134		LUSGC1NG-RP-237_B11_02APR2007_093		2		13.409		1		20		101		120		GUUUUUUUCUUUUUUGCUCC		GGGGCAAAAAAAAAAAAAGC		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7134		Contig3658		2		16.204		1		20		1253		1272		GUUUUUUUCUUUUUUGCUCC		GGUGCAAAAAAAAAAAAAAC		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7135		Contig5203		2		9.029		1		21		396		416		AGUUUUUUUCUUUUUUGCUCC		GCAGCAAAAAAGAGGAAAACU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7135		Contig436		2		10.495		1		20		227		246		AGUUUUUUUCUUUUUUGCUC		GAAUAAGAAAGAAAAAAACU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7136		Contig5203		2		9.035		1		20		398		417		GAGUUUUUUUCUUUUUUGCU		AGCAAAAAAGAGGAAAACUA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7136		Contig2046		2		6.908		1		20		260		279		GAGUUUUUUUCUUUUUUGCU		AACUAAAAAGAAAAAAACUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7137		Contig772		2		12.308		1		20		626		645		UUUUUUUCUUUUUUGCUCCN		GGGAGCAAGAAAGAAAGAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7137		LUSHE1NG-RP-268_B06_19NOV2007_046		2		20.8		1		20		948		967		UUUUUUUCUUUUUUGCUCCN		GGGAGCAAAAAAAAAAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7138		Contig2046		2		6.843		1		21		260		280		GGAGUUUUUUUCUUUUUUGCU		AACUAAAAAGAAAAAAACUCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7138		Contig1492		2		8.043		1		21		392		412		GGAGUUUUUUUCUUUUUUGCU		GGAAGAAAAGAAAAAGACUCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7139		Contig1492		2		8.088		1		21		393		413		GGGAGUUUUUUUCUUUUUUGC		GAAGAAAAGAAAAAGACUCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7139		LUSHE1NG-RP-250_E11_16NOV2007_087		2		10.223		1		20		5		24		GGGAGUUUUUUUCUUUUUUG		CAAAAAAGAAAAAAAUCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7139		LUSHE1NG-RP-250_E06_16NOV2007_040		2		9.775		1		20		166		185		GGGAGUUUUUUUCUUUUUUG		CAAAAAGGAAAAAAACCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7139		LUSHE1NG-RP-256_A01_16NOV2007_015		2		20.943		1		20		423		442		GGGAGUUUUUUUCUUUUUUG		CAAAAAGGAAAAAAACCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7139		LUSHE1NG-RP-219_C06_04JUN2007_044		2		10.416		1		20		533		552		GGGAGUUUUUUUCUUUUUUG		CAAAAAAGGAAAAGACUUUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7139		LUSHE1NG-RP-258_D11_16NOV2007_089		2		10.576		1		20		989		1008		GGGAGUUUUUUUCUUUUUUG		GAAAAAAAAAAAAAACUCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7139		Contig2046		2		7.61		1		20		262		281		GGGAGUUUUUUUCUUUUUUG		CUAAAAAGAAAAAAACUCCA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-B11-16NOV2007-093--.Lu0910.pre-miRNA:1319.miRNA:7139		03-LUSEN1NG-RP-227_D10_05JUN2007_074		2		6.492		1		20		57		76		GGGAGUUUUUUUCUUUUUUG		CAAGAAAGAAACAAACUCCU		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.Lu0910.pre-miRNA:1327.miRNA:7176		Contig10534		2		17.754		1		21		375		395		UCCGGAAAAAUAUUUCUUUUU		GAAGAGAAGUAUUUUUCUGGG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.Lu0910.pre-miRNA:1327.miRNA:7176		LUSTE1NG-RP-061_G01_11JAN2007_003		2		15.442		1		21		306		326		UCCGGAAAAAUAUUUCUUUUU		GAAGAGAAGUAUUUUUCUGGG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.Lu0910.pre-miRNA:1327.miRNA:7177		Contig10534		2		18.217		1		20		375		394		CCGGAAAAAUAUUUCUUUUU		GAAGAGAAGUAUUUUUCUGG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.Lu0910.pre-miRNA:1327.miRNA:7177		LUSTE1NG-RP-061_G01_11JAN2007_003		2		14.803		1		20		306		325		CCGGAAAAAUAUUUCUUUUU		GAAGAGAAGUAUUUUUCUGG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.Lu0910.pre-miRNA:1327.miRNA:7178		Contig5931		2		11.137		1		20		135		154		AAAAAUAUUUCUUUUUUGGG		UCCAAAGAUGAAAUAUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-C11-16NOV2007-091--.Lu0910.pre-miRNA:1327.miRNA:7181		03-LUSEN1NG-RP-073_E03_11MAR2007_023		1.5		13.308		1		21		187		207		CGGAAAAAUAUUUCUUUUUUG		UAAAAAAGAAAUCUUUUUCUG		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-249-E05-16NOV2007-039--.Lu0910.pre-miRNA:1335.miRNA:7219		LUSHE1NG-RP-190_D05_20FEB2007_041		2		11.851		1		20		607		626		GAAGGAAGGAGAAGGACUUG		CAUGUCUUUUUCCUUCCUUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1349.miRNA:7298		03-LUSBE1NG-RP-024_E06_20OCT2006_040		2		14.776		1		20		26		45		ACAAAAAUUUUUUCUUUGUA		UAAAAAAAAAAAAUUUUUGU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1349.miRNA:7301		Contig8422		2		10.505		1		20		1238		1257		GGGGGGCACAAAAAUUUUUU		AAAAAAUUUUGGGGCCCCCC		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1349.miRNA:7301		LUSGC1NG-RP-179_B04_31JAN2007_030		2		6.825		1		20		160		179		GGGGGGCACAAAAAUUUUUU		AAAAAAUUUUUUGGCCCCCC		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1349.miRNA:7303		LUSHE1NG-RP-252_F02_16NOV2007_006		2		20.505		1		21		1121		1141		GGGGGGGGGCACAAAAAUUUU		AAAAUUUUUUUUCCCCCCCCC		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1349.miRNA:7303		LUSHE1NG-RP-245_D01_16NOV2007_009		2		24.052		1		21		781		801		GGGGGGGGGCACAAAAAUUUU		AAAAUUUUUUUUCCCCCCCCC		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1349.miRNA:7303		LUSTC1NG-RP-167_G12_12MAR2007_084		2		9.327		1		21		65		85		GGGGGGGGGCACAAAAAUUUU		AAAAUUUUUUUGACCCCCCCC		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1349.miRNA:7303		03-LUSBE1NG-RP-189_C06_30MAR2007_044		2		10.819		1		20		453		472		GGGGGGGGGCACAAAAAUUU		AAAUUAUUGUGCCCCUCUCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7316		LUSHE1NG-RP-249_C02_16NOV2007_012		1		23.362		1		21		822		842		GGGGGGGGGGGGGGCACAAAA		UUUUGUGUCUCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7316		Contig1352		1.5		20.896		1		21		763		783		GGGGGGGGGGGGGGCACAAAA		UUUUGUGCUCCCCCCCCCCCG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7316		LUSME1NG-RP-111_A01_16MAR2007_015		1		6.755		1		21		57		77		GGGGGGGGGGGGGGCACAAAA		UUUUGUUCCCCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7316		LUSHE1NG-RP-092_G09_16FEB2007_067		1		7.202		1		20		311		330		GGGGGGGGGGGGGGCACAAA		UUUGUGCCCCCCCUCCCCCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7316		Contig6094		2		24.8		1		21		778		798		GGGGGGGGGGGGGGCACAAAA		UUUUGUUCCCCCCCCCCCCCG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7316		LUSGE1NG-RP-206_E07_04APR2007_055		2		20.65		1		21		28		48		GGGGGGGGGGGGGGCACAAAA		UUUUGGGCCCCCCCCCCCCUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7316		LUSHE1NG-RP-250_A10_16NOV2007_080		2		11.432		1		21		956		976		GGGGGGGGGGGGGGCACAAAA		UUUUGUUUUCCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7316		LUSGE1NG-RP-270_F09_23NOV2007_069		2		2.971		1		21		106		126		GGGGGGGGGGGGGGCACAAAA		UGUUUUGCCCCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7316		LUSHE1NG-RP-260_A11_16NOV2007_095		2		19.46		1		21		482		502		GGGGGGGGGGGGGGCACAAAA		UUUUAUUCCCCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7316		LUSHE1NG-RP-263_G04_19NOV2007_020		2		20.802		1		21		32		52		GGGGGGGGGGGGGGCACAAAA		UUUUUUUCCCCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7316		Contig5569		2		22.674		1		21		1134		1154		GGGGGGGGGGGGGGCACAAAA		UUUAGAGCCCCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7316		Contig9554		2		17.238		1		20		188		207		GGGGGGGGGGGGGGCACAAA		UUUUUGCUUCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7317		Contig1352		0.5		20.896		1		21		762		782		GGGGGGGGGGGGGCACAAAAA		UUUUUGUGCUCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7317		LUSHE1NG-RP-249_C02_16NOV2007_012		1		23.603		1		21		821		841		GGGGGGGGGGGGGCACAAAAA		UUUUUGUGUCUCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7317		Contig6094		1		24.8		1		21		777		797		GGGGGGGGGGGGGCACAAAAA		UUUUUGUUCCCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7317		LUSHE1NG-RP-092_G09_16FEB2007_067		1.5		8.124		1		20		310		329		GGGGGGGGGGGGGCACAAAA		CUUUGUGCCCCCCCUCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7317		LUSHE1NG-RP-253_D03_16NOV2007_025		2		16.7		1		21		768		788		GGGGGGGGGGGGGCACAAAAA		UUUUUUUGCCCCCCCCCCCCG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7317		LUSHE1NG-RP-246_G04_16NOV2007_020		2		19.137		1		21		595		615		GGGGGGGGGGGGGCACAAAAA		UUUUUGUGACCCCCCCCCCCG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7317		LUSME1NG-RP-111_A01_16MAR2007_015		1		6.583		1		20		57		76		GGGGGGGGGGGGGCACAAAA		UUUUGUUCCCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7317		Contig1245		2		18.882		1		21		1083		1103		GGGGGGGGGGGGGCACAAAAA		UUUUUGUUUCUCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7317		LUSHE1NG-RP-250_A10_16NOV2007_080		2		11.667		1		21		955		975		GGGGGGGGGGGGGCACAAAAA		UUUUUGUUUUCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7317		LUSGE1NG-RP-206_E07_04APR2007_055		1.5		17.353		1		20		28		47		GGGGGGGGGGGGGCACAAAA		UUUUGGGCCCCCCCCCCCCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7317		Contig5569		2		22.674		1		21		1133		1153		GGGGGGGGGGGGGCACAAAAA		UUUUAGAGCCCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7317		LUSHE1NG-RP-263_G04_19NOV2007_020		2		20.774		1		21		31		51		GGGGGGGGGGGGGCACAAAAA		UUUUUUUUCCCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7317		LUSHE1NG-RP-260_A11_16NOV2007_095		2		19.752		1		21		481		501		GGGGGGGGGGGGGCACAAAAA		UUUUUAUUCCCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7318		Contig1352		0.5		20.896		1		20		762		781		GGGGGGGGGGGGCACAAAAA		UUUUUGUGCUCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7318		LUSHE1NG-RP-249_C02_16NOV2007_012		1		24.167		1		21		820		840		GGGGGGGGGGGGCACAAAAAU		GUUUUUGUGUCUCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7318		Contig6094		1		24.8		1		20		777		796		GGGGGGGGGGGGCACAAAAA		UUUUUGUUCCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7318		LUSHE1NG-RP-253_D03_16NOV2007_025		1		16.7		1		20		768		787		GGGGGGGGGGGGCACAAAAA		UUUUUUUGCCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7318		LUSHE1NG-RP-246_G04_16NOV2007_020		1		18.113		1		20		595		614		GGGGGGGGGGGGCACAAAAA		UUUUUGUGACCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7318		03-LUSBE1NG-RP-189_C06_30MAR2007_044		2		7.02		1		21		455		475		GGGGGGGGGGGGCACAAAAAU		AUUAUUGUGCCCCUCUCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7318		LUSHE1NG-RP-248_A09_16NOV2007_079		1.5		21.171		1		20		739		758		GGGGGGGGGGGGCACAAAAA		UUUUUGGGUCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7318		LUSHE1NG-RP-252_F02_16NOV2007_006		2		23.854		1		21		1124		1144		GGGGGGGGGGGGCACAAAAAU		AUUUUUUUUCCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7318		LUSHE1NG-RP-263_G04_19NOV2007_020		2		20.747		1		21		30		50		GGGGGGGGGGGGCACAAAAAU		AUUUUUUUUCCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7318		LUSME1NG-RP-111_A01_16MAR2007_015		2		6.583		1		21		55		75		GGGGGGGGGGGGCACAAAAAU		AAUUUUGUUCCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7318		LUSHE1NG-RP-248_A04_16NOV2007_032		2		15.385		1		20		724		743		GGGGGGGGGGGGCACAAAAA		UUUUUGUUCCCCCCCCCCCG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7318		Contig12577		2		17.035		1		20		722		741		GGGGGGGGGGGGCACAAAAA		UUUUUUUGCCCCCCCCCCCG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7318		LUSGE1NG-RP-206_E07_04APR2007_055		2		17.001		1		20		27		46		GGGGGGGGGGGGCACAAAAA		CUUUUGGGCCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7318		Contig1245		2		18.882		1		20		1083		1102		GGGGGGGGGGGGCACAAAAA		UUUUUGUUUCUCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7318		LUSHE1NG-RP-250_A10_16NOV2007_080		2		15.056		1		20		955		974		GGGGGGGGGGGGCACAAAAA		UUUUUGUUUUCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7319		Contig1352		1.5		21.177		1		20		761		780		GGGGGGGGGGGCACAAAAAU		UUUUUUGUGCUCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7319		LUSHE1NG-RP-249_C02_16NOV2007_012		1.5		24.519		1		20		820		839		GGGGGGGGGGGCACAAAAAU		GUUUUUGUGUCUCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7319		03-LUSBE1NG-RP-189_C06_30MAR2007_044		2		7.818		1		21		454		474		GGGGGGGGGGGCACAAAAAUU		AAUUAUUGUGCCCCUCUCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7319		LUSHE1NG-RP-252_F02_16NOV2007_006		2		22.21		1		21		1123		1143		GGGGGGGGGGGCACAAAAAUU		AAUUUUUUUUCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7319		LUSHE1NG-RP-263_G04_19NOV2007_020		2		20.535		1		21		29		49		GGGGGGGGGGGCACAAAAAUU		AAUUUUUUUUCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7319		Contig6094		2		24.8		1		20		776		795		GGGGGGGGGGGCACAAAAAU		UUUUUUGUUCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7319		LUSHE1NG-RP-248_A04_16NOV2007_032		2		15.336		1		20		723		742		GGGGGGGGGGGCACAAAAAU		CUUUUUGUUCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7319		LUSHE1NG-RP-253_D03_16NOV2007_025		2		16.7		1		20		767		786		GGGGGGGGGGGCACAAAAAU		UUUUUUUUGCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7319		Contig12577		2		15.111		1		20		721		740		GGGGGGGGGGGCACAAAAAU		UUUUUUUUGCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7319		LUSHE1NG-RP-246_G04_16NOV2007_020		2		17.909		1		20		594		613		GGGGGGGGGGGCACAAAAAU		CUUUUUGUGACCCCCCCCCC		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7319		LUSME1NG-RP-111_A01_16MAR2007_015		2		6.575		1		20		55		74		GGGGGGGGGGGCACAAAAAU		AAUUUUGUUCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7320		03-LUSBE1NG-RP-189_C06_30MAR2007_044		2		9.534		1		21		453		473		GGGGGGGGGGCACAAAAAUUU		AAAUUAUUGUGCCCCUCUCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7320		LUSHE1NG-RP-252_F02_16NOV2007_006		2		21.634		1		21		1122		1142		GGGGGGGGGGCACAAAAAUUU		AAAUUUUUUUUCCCCCCCCCC		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-249-E10-16NOV2007-072--.Lu0910.pre-miRNA:1352.miRNA:7320		LUSHE1NG-RP-263_G04_19NOV2007_020		2		19.883		1		20		29		48		GGGGGGGGGGCACAAAAAUU		AAUUUUUUUUCCCCCCCCCC		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-250-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1363.miRNA:7394		LUSGE1NG-RP-206_E07_04APR2007_055		1.5		17.353		1		20		28		47		GGGGGGGGGGGUGCCCAAAA		UUUUGGGCCCCCCCCCCCCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-250-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1363.miRNA:7394		Contig1352		2		20.896		1		21		762		782		GGGGGGGGGGGUGCCCAAAAA		UUUUUGUGCUCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-250-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1363.miRNA:7395		LUSGE1NG-RP-206_E07_04APR2007_055		2		20.65		1		21		28		48		GGGGGGGGGGGGUGCCCAAAA		UUUUGGGCCCCCCCCCCCCUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-250-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1363.miRNA:7395		LUSEN1NG_Contig73		2		22.348		1		20		209		228		GGGGGGGGGGGGUGCCCAAA		CUUGAGCACCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-250-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1363.miRNA:7395		Contig3289		2		19.832		1		20		932		951		GGGGGGGGGGGGUGCCCAAA		UUUCCGCACCCCCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-250-G01-16NOV2007-003--.Lu0910.pre-miRNA:1364.miRNA:7396		Contig9403		1.5		18.111		1		21		394		414		GGGAAAACCCCGGGGGGGAAA		UUUUCCCCCCGGGGUUUUCUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-250-G01-16NOV2007-003--.Lu0910.pre-miRNA:1364.miRNA:7397		Contig9403		1.5		17.666		1		21		395		415		GGGGAAAACCCCGGGGGGGAA		UUUCCCCCCGGGGUUUUCUUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-250-G01-16NOV2007-003--.Lu0910.pre-miRNA:1364.miRNA:7398		Contig10070		2		19.591		1		20		818		837		AAGGGGGGGAAAACCCCGGG		CCAGGGGUUUUCCCCCCCUG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-250-G01-16NOV2007-003--.Lu0910.pre-miRNA:1364.miRNA:7398		LUSHE1NG-RP-259_B07_16NOV2007_061		2		19.447		1		20		708		727		AAGGGGGGGAAAACCCCGGG		CCCGGGGGUUUCCCCCCCUG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-250-G01-16NOV2007-003--.Lu0910.pre-miRNA:1364.miRNA:7400		LUSHE1NG-RP-254_G10_16NOV2007_068		2		22.736		1		20		979		998		CCAAGGGGGGGAAAACCCCG		CGGGCUUUUCCCCCUUUUGG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-250-G01-16NOV2007-003--.Lu0910.pre-miRNA:1364.miRNA:7401		Contig9403		2		17.619		1		21		396		416		GGGGGAAAACCCCGGGGGGGA		UUCCCCCCGGGGUUUUCUUCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-250-G01-16NOV2007-003--.Lu0910.pre-miRNA:1364.miRNA:7401		Contig5366		2		23.596		1		20		1181		1200		GGGGGAAAACCCCGGGGGGG		CCCUCGCGGGGUUUUUCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1371.miRNA:7423		Contig11512		2		14.746		1		21		474		494		ACUCUGGGAUUGUACUUCAUC		GAUGAUGUACAAUUUCAGAGU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-252-D07-16NOV2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1371.miRNA:7427		Contig11512		2		15.125		1		20		474		493		CUCUGGGAUUGUACUUCAUC		GAUGAUGUACAAUUUCAGAG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-253-B12-16NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1374.miRNA:7441		Contig4264		2		15.062		1		20		1247		1266		GCUUUUUUUAUCCCCCCCGG		CAGGGGGGGAAAAAAAAAGC		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1387.miRNA:7518		LUSGE1NG-RP-070_E07_28FEB2007_055		1.5		23.891		1		21		86		106		CCCCUUCCUCCCCCCCCCAAA		UUUGGGGGGGGGGGGGGGGGG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1387.miRNA:7518		Contig1812		2		24.064		1		21		1029		1049		CCCCUUCCUCCCCCCCCCAAA		UUUUGGGGGGGGAGGGGGGGG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1387.miRNA:7519		LUSGE1NG-RP-070_E07_28FEB2007_055		1.5		23.891		1		21		87		107		CCCCCUUCCUCCCCCCCCCAA		UUGGGGGGGGGGGGGGGGGGG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1387.miRNA:7520		LUSHE1NG-RP-250_F09_16NOV2007_069		2		22.135		1		20		263		282		GGGCCCCCUUCCUCCCCCCC		GGGGGGGGGGGGGGGGGCCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1387.miRNA:7522		LUSHE1NG-RP-245_H02_16NOV2007_002		1.5		24.899		1		20		772		791		CCCUUCCUCCCCCCCCCAAA		UUUGGGGGGGGGGGGGGGGG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1387.miRNA:7522		LUSGE1NG-RP-070_E07_28FEB2007_055		1.5		23.891		1		20		86		105		CCCUUCCUCCCCCCCCCAAA		UUUGGGGGGGGGGGGGGGGG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-253-D02-16NOV2007-010--.Lu0910.pre-miRNA:1387.miRNA:7522		Contig4227		2		24.977		1		20		777		796		CCCUUCCUCCCCCCCCCAAA		UUUGGGGGGGUGGGGAGGGG		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-253-F07-16NOV2007-053--.Lu0910.pre-miRNA:1391.miRNA:7544		LUSHE1NG-RP-247_D04_16NOV2007_026		2		22.393		1		20		895		914		GAAAAAAAAGGCCCAAAAAA		UUUUUUGGGGGUUUUUUUUC		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1403.miRNA:7599		LUSST1AD_Contig784		2		11.977		1		20		26		45		CGGGGGAAAUUUUUGUUUUU		AAAAACAGAAAAUUCCUCCG		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1403.miRNA:7599		03-LUSEN1NG-RP-191_F08_28MAR2007_054		2		16.01		1		20		20		39		CGGGGGAAAUUUUUGUUUUU		AAAAACCAAAAUUUCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1403.miRNA:7600		Contig7476		2		19.565		1		20		764		783		GGGGGAAAUUUUUGUUUUUG		CAAAAACAAAGAUUUUCCUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1403.miRNA:7600		03-LUSEN1NG-RP-191_F08_28MAR2007_054		2		16.007		1		20		19		38		GGGGGAAAUUUUUGUUUUUG		AAAAAACCAAAAUUUCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-254-C05-16NOV2007-043--.Lu0910.pre-miRNA:1403.miRNA:7601		LUSGC1NG-RP-098_D11_25JAN2007_089		2		19.412		1		20		220		239		GGGAAAUUUUUGUUUUUGGG		CUGGAAAACAAAAAUUUCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-254-E01-16NOV2007-007--.Lu0910.pre-miRNA:1429.miRNA:7756		Contig11371		2		11.186		1		20		1217		1236		CCCCGCCCNCCCUUUUUUUC		GAAAAAAAAGGGGGGCGGGG		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-254-H11-16NOV2007-081--.Lu0910.pre-miRNA:1434.miRNA:7781		Contig2533		2		21.277		1		20		128		147		CUCUGCAAAAAAAAGAGAAA		UUUUUUUUUUUUUUGCAGAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-254-H11-16NOV2007-081--.Lu0910.pre-miRNA:1434.miRNA:7785		Contig9861		2		22.083		1		21		1077		1097		CCCCCUCUGCAAAAAAAAGAG		UUUUUUUUUUUAUAGAGGGGG		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7787		Contig4346		1.5		24.903		1		21		925		945		GGGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAAAAAAAAAAAAAAAAACCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7787		LUSHE1NG-RP-257_D09_16NOV2007_073		1.5		12.884		1		21		62		82		GGGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAAAAAAAAAAAAAAAAACCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7787		LUSHE1NG-RP-264_C12_19NOV2007_092		1.5		13.12		1		21		494		514		GGGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAAAAAAAAAAAAAAAUAACC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7787		LUSFL1AD-WB-032_I17_12NOV2008_071		1.5		6.59		1		21		855		875		GGGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAAAAAAAGGAAAAAGUACCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7787		Contig5898		1.5		5.181		1		21		1		21		GGGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAAAAAAAAAAAAAAGUAUCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7787		Contig210		1.5		5.215		1		21		86		106		GGGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAAAAAGAAAAAAAAAUAUCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7787		Contig1225		2		9.833		1		21		2		22		GGGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAAAAGGAAAAAAAAAUACCA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7787		Contig12067		2		14.183		1		21		1335		1355		GGGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAGAGAAAAAAAAAAAUAUCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7787		Contig7061		1.5		15.455		1		21		55		75		GGGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		GGAGAAAAAAAAAAGAUACCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7787		LUSHE1NG_Contig2107		2		13.898		1		21		880		900		GGGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAAAAAAAAAAAAAAAAAUCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7787		Contig4307		2		8.254		1		21		616		636		GGGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAAAAAAAAAAAAAAAGACCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7787		03-LUSBE1NG-RP-152_G05_02MAR2007_035		1.5		6.781		1		21		76		96		GGGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAAAAAAAAAAAAAAAAACCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7787		LUSGE1NG-RP-206_E07_04APR2007_055		1.5		13.832		1		21		63		83		GGGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAAAAAAAAAAAAAAAAACCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7787		LUSHE1NG-RP-245_E04_16NOV2007_024		2		24.825		1		21		204		224		GGGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAAGAAAAAAAAAAAAAACCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7787		LUSTE1AD-RP-289_H16_22MAY2008_058		2		12.414		1		21		114		134		GGGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAAAAAAGGAAGAAAAUACUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7787		LUSGE1NG-RP-059_A07_22FEB2007_063		1.5		6.606		1		21		162		182		GGGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		ACAAAAAAAAAAAAAAUAUCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7787		LUSTE1NG-RP-207_E11_16MAY2007_087		2		9.093		1		21		84		104		GGGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAAAAAAAAAAGAAAAAACCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7787		LUSBE1NG_Contig568		1.5		9.877		1		20		264		283		GGGUAUUUUUUUUUUUUUUU		AGAAAAAAAAAAAGAUACCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7788		Contig12067		1.5		13.977		1		21		1334		1354		GGUAUUUUUUUUUUUUUUUUC		GAAGAGAAAAAAAAAAAUAUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7788		Contig4346		1.5		24.884		1		21		924		944		GGUAUUUUUUUUUUUUUUUUC		GAAAAAAAAAAAAAAAAAACC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7788		LUSFL1AD-WB-004_G11_07NOV2008_042		1		6.944		1		20		8		27		GGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAAAAAAAAAAAAAAAUACA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7788		Contig1225		1		9.833		1		20		2		21		GGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAAAAGGAAAAAAAAAUACC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7788		Contig5898		1		5.181		1		20		1		20		GGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAAAAAAAAAAAAAAGUAUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7788		LUSHE1NG_Contig965		2		13.21		1		21		1112		1132		GGUAUUUUUUUUUUUUUUUUC		GAAAAAAGGAAAAAAAAUAUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7788		Contig210		1		5.385		1		20		86		105		GGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAAAAAGAAAAAAAAAUAUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7788		LUSGE1NG-RP-206_E07_04APR2007_055		1.5		13.832		1		21		62		82		GGUAUUUUUUUUUUUUUUUUC		GAAAAAAAAAAAAAAAAAACC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7788		LUSHE1NG_Contig2107		1.5		14.187		1		20		882		901		GGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAAAAAAAAAAAAAAAUCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7788		LUSHE1NG-RP-257_D09_16NOV2007_073		1.5		12.71		1		20		62		81		GGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAAAAAAAAAAAAAAAAACC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7788		Contig4307		1.5		9.635		1		20		616		635		GGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAAAAAAAAAAAAAAAGACC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7788		LUSHE1NG-RP-264_C12_19NOV2007_092		1.5		10.318		1		20		494		513		GGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAAAAAAAAAAAAAAAUAAC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7788		LUSFL1AD-WB-032_I17_12NOV2008_071		1.5		6.546		1		20		855		874		GGUAUUUUUUUUUUUUUUUU		AAAAAAAAGGAAAAAGUACC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7788		LUSTC1NG-RP-247_F04_15MAY2007_022		2		19.761		1		21		93		113		GGUAUUUUUUUUUUUUUUUUC		GGAAAAAAAAAAAAAAAAACC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7789		Contig12067		1		15.43		1		21		1332		1352		UAUUUUUUUUUUUUUUUUCUC		GAGAAGAGAAAAAAAAAAAUA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7789		LUSHE1NG-RP-256_F03_16NOV2007_021		1.5		17.271		1		21		1025		1045		UAUUUUUUUUUUUUUUUUCUC		GGGAAAAAAAAAAAAAAAAUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7789		Contig11862		1.5		11.5		1		21		178		198		UAUUUUUUUUUUUUUUUUCUC		GAGAAAAAAAAAAGAAAAAUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7789		Contig4346		1.5		24.592		1		21		922		942		UAUUUUUUUUUUUUUUUUCUC		GAGAAAAAAAAAAAAAAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7789		LUSHE1NG_Contig965		1.5		14.194		1		21		1110		1130		UAUUUUUUUUUUUUUUUUCUC		GGGAAAAAAGGAAAAAAAAUA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7789		LUSHE1NG-RP-260_A11_16NOV2007_095		1.5		24.369		1		21		789		809		UAUUUUUUUUUUUUUUUUCUC		GAGAAAGAGAAAAAAGAAAUA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7789		LUSGE1NG-RP-117_G04_09MAR2007_020		1.5		11.649		1		21		216		236		UAUUUUUUUUUUUUUUUUCUC		GAGAAAAAAAAAAAAAACAUA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7789		LUSTE1AD-RP-298_I20_27MAY2008_072		1.5		8.289		1		21		154		174		UAUUUUUUUUUUUUUUUUCUC		GAGAAAGAAAAGAAAAAGAUA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7789		LUSGC1NG-RP-058_H11_24JAN2007_081		1.5		8.289		1		21		139		159		UAUUUUUUUUUUUUUUUUCUC		GAGAAAGAAAAGAAAAAGAUA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7789		Contig656		2		9.472		1		21		149		169		UAUUUUUUUUUUUUUUUUCUC		GAGAAAAAGAAAAGAAGAGUA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7789		LUSTE1NG_Contig1430		2		11.953		1		21		206		226		UAUUUUUUUUUUUUUUUUCUC		GAGAAAAAAAAAAGAAGAAUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7789		LUSGE1NG_Contig625		2		6.841		1		21		250		270		UAUUUUUUUUUUUUUUUUCUC		GGGGAAAAAAAAAAAAAAAUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7789		LUSHE1NG-RP-245_F01_16NOV2007_005		2		19.22		1		21		999		1019		UAUUUUUUUUUUUUUUUUCUC		GGGAAAAAAAAAAAGGAAAUG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7789		LUSHE1NG-RP-265_E02_19NOV2007_008		2		14.731		1		21		158		178		UAUUUUUUUUUUUUUUUUCUC		GGGAAAAAAAAAAAAAAAAGA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7789		LUSTC1NG-RP-023_H10_26FEB2007_066		2		9.58		1		21		136		156		UAUUUUUUUUUUUUUUUUCUC		GGGAAAAAAAAAAAAAAAACA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7789		LUSGC1NG-RP-081_E09_24JAN2007_071		1.5		12.83		1		21		344		364		UAUUUUUUUUUUUUUUUUCUC		GAGAAAACAAAAAGAAAAAUA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7789		Contig3193		1.5		9.639		1		20		156		175		UAUUUUUUUUUUUUUUUUCU		AGAGAAAGAAAGAAAAAAUA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7789		LUSFL1AD-WB-004_G11_07NOV2008_042		1		6.944		1		20		6		25		UAUUUUUUUUUUUUUUUUCU		AAAAAAAAAAAAAAAAAAUA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7790		Contig12067		1.5		15.449		1		21		1333		1353		GUAUUUUUUUUUUUUUUUUCU		AGAAGAGAAAAAAAAAAAUAU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7790		LUSHE1NG-RP-260_A11_16NOV2007_095		1.5		24.93		1		21		790		810		GUAUUUUUUUUUUUUUUUUCU		AGAAAGAGAAAAAAGAAAUAC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7790		LUSFL1AD-WB-004_G11_07NOV2008_042		1		6.944		1		21		6		26		GUAUUUUUUUUUUUUUUUUCU		AAAAAAAAAAAAAAAAAAUAC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7790		Contig656		2		9.56		1		21		150		170		GUAUUUUUUUUUUUUUUUUCU		AGAAAAAGAAAAGAAGAGUAC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7790		LUSHE1NG_Contig965		1.5		13.301		1		21		1111		1131		GUAUUUUUUUUUUUUUUUUCU		GGAAAAAAGGAAAAAAAAUAU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7790		Contig3888		2		16.587		1		21		181		201		GUAUUUUUUUUUUUUUUUUCU		AGAAAAGAAAAAAAAAAAGAC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7790		LUSGE1NG-RP-117_G04_09MAR2007_020		2		12.381		1		21		217		237		GUAUUUUUUUUUUUUUUUUCU		AGAAAAAAAAAAAAAACAUAU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7790		LUSTC1NG-RP-023_H10_26FEB2007_066		1.5		9.109		1		21		137		157		GUAUUUUUUUUUUUUUUUUCU		GGAAAAAAAAAAAAAAAACAC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7790		LUSHE1NG-RP-249_C10_16NOV2007_076		2		24.084		1		21		910		930		GUAUUUUUUUUUUUUUUUUCU		AGAAAAAAUAAAAAAAAAUAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7790		Contig13662		1.5		10.591		1		20		141		160		GUAUUUUUUUUUUUUUUUUC		GAAAGAAAAGAAGAAAAUAC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7790		LUSTC1NG-RP-001_D04_12FEB2007_026		1.5		10.109		1		20		137		156		GUAUUUUUUUUUUUUUUUUC		GAAAGAAAAGAAGAAAAUAC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7790		LUSME1NG-RP-037_A10_21FEB2007_080		1.5		10.109		1		20		136		155		GUAUUUUUUUUUUUUUUUUC		GAAAGAAAAGAAGAAAAUAC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7790		LUSHE1NG-RP-264_C12_19NOV2007_092		2		10.251		1		20		493		512		GUAUUUUUUUUUUUUUUUUC		CAAAAAAAAAAAAAAAAUAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7791		Contig11862		0.5		11.83		1		21		177		197		AUUUUUUUUUUUUUUUUCUCU		AGAGAAAAAAAAAAGAAAAAU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7791		LUSHE1NG-RP-256_F03_16NOV2007_021		0.5		17.928		1		21		1024		1044		AUUUUUUUUUUUUUUUUCUCU		GGGGAAAAAAAAAAAAAAAAU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7791		LUSTE1NG_Contig1430		1		12.369		1		21		205		225		AUUUUUUUUUUUUUUUUCUCU		AGAGAAAAAAAAAAGAAGAAU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7791		Contig4346		1		24.733		1		21		921		941		AUUUUUUUUUUUUUUUUCUCU		GGAGAAAAAAAAAAAAAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7791		Contig12067		1		14.804		1		21		1331		1351		AUUUUUUUUUUUUUUUUCUCU		GGAGAAGAGAAAAAAAAAAAU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7791		LUSTE1AD-RP-298_I20_27MAY2008_072		1.5		8.277		1		21		153		173		AUUUUUUUUUUUUUUUUCUCU		AGAGAAAGAAAAGAAAAAGAU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7791		LUSGC1NG-RP-058_H11_24JAN2007_081		1.5		8.277		1		21		138		158		AUUUUUUUUUUUUUUUUCUCU		AGAGAAAGAAAAGAAAAAGAU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7791		LUSHE1NG-RP-261_A10_19NOV2007_080		1.5		14.276		1		21		944		964		AUUUUUUUUUUUUUUUUCUCU		GGAGAAAAAAAAAGAAAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7791		LUSHE1NG-RP-265_E02_19NOV2007_008		1.5		14.675		1		21		157		177		AUUUUUUUUUUUUUUUUCUCU		GGGGAAAAAAAAAAAAAAAAG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7791		LUSGE1NG_Contig625		1		6.232		1		20		250		269		AUUUUUUUUUUUUUUUUCUC		GGGGAAAAAAAAAAAAAAAU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7791		LUSHE1NG_Contig965		1.5		14.902		1		21		1109		1129		AUUUUUUUUUUUUUUUUCUCU		GGGGAAAAAAGGAAAAAAAAU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7791		Contig11249		2		7.519		1		21		179		199		AUUUUUUUUUUUUUUUUCUCU		AGAGAAAGAAAAGAAAAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7791		LUSTC1NG-RP-023_H10_26FEB2007_066		1.5		10.018		1		21		135		155		AUUUUUUUUUUUUUUUUCUCU		GGGGAAAAAAAAAAAAAAAAC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7791		Contig11640		2		13.927		1		21		384		404		AUUUUUUUUUUUUUUUUCUCU		AGAGAAAAAAAAGAAAAAACU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7791		LUSHE1NG-RP-260_A11_16NOV2007_095		1.5		22.692		1		21		788		808		AUUUUUUUUUUUUUUUUCUCU		GGAGAAAGAGAAAAAAGAAAU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7791		LUSGE1NG-RP-117_G04_09MAR2007_020		1.5		11.508		1		21		215		235		AUUUUUUUUUUUUUUUUCUCU		GGAGAAAAAAAAAAAAAACAU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7791		LUSHE1NG-RP-256_E09_16NOV2007_071		1.5		18.135		1		20		1053		1072		AUUUUUUUUUUUUUUUUCUC		GGGAAAAAAAAAAAAAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7791		03-LUSBE1NG-RP-103_A02_20FEB2007_016		2		13.897		1		21		295		315		AUUUUUUUUUUUUUUUUCUCU		AGAGAAAGAAAAAAAAACAAU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7791		LUSHE1NG-RP-245_F01_16NOV2007_005		1.5		19.023		1		20		999		1018		AUUUUUUUUUUUUUUUUCUC		GGGAAAAAAAAAAAGGAAAU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-255-B06-16NOV2007-046--.Lu0910.pre-miRNA:1435.miRNA:7791		Contig248		2		19.496		1		21		946		966		AUUUUUUUUUUUUUUUUCUCU		AGAGAAAAAUAAAAAAAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-A01-16NOV2007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1454.miRNA:7882		Contig10586		2		11.711		1		20		182		201		UGGGGAAACCCCCAAAAAAA		UUUUUUUAGCGGUUUCCCCA		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1469.miRNA:7978		LUSGE1NG-RP-291_B11_23NOV2007_093		2		13.407		1		21		669		689		AAAAAAAAAAAAGGGCCCAAA		UUUGGCUUCUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1469.miRNA:7979		LUSGE1NG-RP-291_B11_23NOV2007_093		2		13.407		1		21		668		688		AAAAAAAAAAAGGGCCCAAAA		UUUUGGCUUCUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7986		Contig5653		0.5		18.609		1		21		113		133		GGAAAAAAAAAAAAAAAAAGG		CCUUUUUUUUUUUUUUUUUUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7986		Contig9262		0.5		12.305		1		21		1167		1187		GGAAAAAAAAAAAAAAAAAGG		CCUUUUUUUUUUUUUUUUUCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7986		LUSHE1NG-RP-251_B11_16NOV2007_093		1		22.281		1		21		271		291		GGAAAAAAAAAAAAAAAAAGG		CCUUUUUUAUUUUUUUUUUCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7986		Contig11782		1.5		22.478		1		21		234		254		GGAAAAAAAAAAAAAAAAAGG		CCUCUUUUUUUUUUUUUUUCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7986		LUSHE1NG-RP-257_D11_16NOV2007_089		1.5		16.033		1		21		428		448		GGAAAAAAAAAAAAAAAAAGG		UCUUUUUUUUUUUUUUUUUAC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7986		LUSHE1NG-RP-252_F02_16NOV2007_006		2		20.61		1		21		1085		1105		GGAAAAAAAAAAAAAAAAAGG		CCUUUUUUUUUUCUUUUUUUU		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7986		LUSHE1NG-RP-256_E09_16NOV2007_071		2		20.074		1		20		1116		1135		GGAAAAAAAAAAAAAAAAAG		GGUUUUUUUUUUUUUUUUCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7986		LUSHE1NG_Contig2073		2		18.543		1		20		1142		1161		GGAAAAAAAAAAAAAAAAAG		UUUUUUUUUUUUUGUUUUCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7986		Contig10027		1.5		11.849		1		20		415		434		GGAAAAAAAAAAAAAAAAAG		UUUUUUUUUCUUUUUUUUCC		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7986		Contig11568		2		10.047		1		21		1173		1193		GGAAAAAAAAAAAAAAAAAGG		UCUCUUUUUUUUAUUUUUUCC		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7987		Contig5653		0.5		17.863		1		21		112		132		GAAAAAAAAAAAAAAAAAGGG		CCCUUUUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7987		Contig9262		0		12.115		1		21		1166		1186		GAAAAAAAAAAAAAAAAAGGG		UCCUUUUUUUUUUUUUUUUUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7987		LUSHE1NG-RP-036_A04_09FEB2007_032		1		17.72		1		21		56		76		GAAAAAAAAAAAAAAAAAGGG		CCCUUUUUUUUUUUUUUUUUA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7987		LUSHE1NG-RP-257_D11_16NOV2007_089		1.5		16.033		1		21		427		447		GAAAAAAAAAAAAAAAAAGGG		CUCUUUUUUUUUUUUUUUUUA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7987		LUSHE1NG-RP-252_F02_16NOV2007_006		1.5		20.654		1		21		1084		1104		GAAAAAAAAAAAAAAAAAGGG		CCCUUUUUUUUUUCUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7987		Contig11782		2		22.552		1		21		235		255		GAAAAAAAAAAAAAAAAAGGG		CUCUUUUUUUUUUUUUUUCUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7987		LUSHE1NG-RP-251_B11_16NOV2007_093		1		22.285		1		20		271		290		GAAAAAAAAAAAAAAAAAGG		CCUUUUUUAUUUUUUUUUUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7988		Contig5653		0		18.088		1		21		111		131		AAAAAAAAAAAAAAAAAGGGC		GCCCUUUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7988		Contig9262		0.5		11.928		1		20		1166		1185		AAAAAAAAAAAAAAAAAGGG		UCCUUUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7988		LUSHE1NG-RP-036_A04_09FEB2007_032		0		16.815		1		20		56		75		AAAAAAAAAAAAAAAAAGGG		CCCUUUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7988		LUSHE1NG-RP-257_D11_16NOV2007_089		0.5		16.033		1		20		427		446		AAAAAAAAAAAAAAAAAGGG		CUCUUUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7988		LUSHE1NG-RP-252_F02_16NOV2007_006		1.5		20.648		1		20		1084		1103		AAAAAAAAAAAAAAAAAGGG		CCCUUUUUUUUUUCUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7988		LUSHE1NG-RP-251_B11_16NOV2007_093		2		22.29		1		20		270		289		AAAAAAAAAAAAAAAAAGGG		ACCUUUUUUAUUUUUUUUUU		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7988		LUSHE1NG-RP-255_B05_16NOV2007_045		2		14.347		1		21		71		91		AAAAAAAAAAAAAAAAAGGGC		GCCGUUUUCUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7989		Contig5653		1		19.217		1		20		110		129		AAAAAAAAAAAAAAAGGGCC		CGCCCUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7989		LUSHE1NG-RP-248_C01_16NOV2007_011		2		15.169		1		21		851		871		AAAAAAAAAAAAAAAGGGCCC		GGGUCUUUUUUAUUUUUUUUU		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7989		Contig11782		1.5		21.373		1		20		233		252		AAAAAAAAAAAAAAAGGGCC		GCCUCUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7989		LUSHE1NG-RP-036_A04_09FEB2007_032		2		17.279		1		20		54		73		AAAAAAAAAAAAAAAGGGCC		CCCCCUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7990		Contig5653		0		18.261		1		20		111		130		AAAAAAAAAAAAAAAAGGGC		GCCCUUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7990		Contig9262		1.5		11.644		1		20		1165		1184		AAAAAAAAAAAAAAAAGGGC		AUCCUUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7990		LUSHE1NG-RP-036_A04_09FEB2007_032		1		17.124		1		20		55		74		AAAAAAAAAAAAAAAAGGGC		CCCCUUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7990		LUSHE1NG-RP-257_D11_16NOV2007_089		1.5		16.033		1		20		426		445		AAAAAAAAAAAAAAAAGGGC		CCUCUUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7990		Contig4143		1.5		13.314		1		20		236		255		AAAAAAAAAAAAAAAAGGGC		GUCCUUCUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7990		Contig7169		1.5		10.79		1		20		1020		1039		AAAAAAAAAAAAAAAAGGGC		GCUGUUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7990		LUSHE1NG-RP-254_C12_16NOV2007_092		2		15.097		1		20		1135		1154		AAAAAAAAAAAAAAAAGGGC		ACCCUUAUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7990		03-LUSBE1NG-RP-107_B09_21FEB2007_077		2		16.265		1		20		121		140		AAAAAAAAAAAAAAAAGGGC		GUAUUUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7991		Contig5653		2		18.735		1		20		109		128		AAAAAAAAAAAAAAGGGCCC		CCGCCCUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7991		LUSGE1NG-RP-291_B11_23NOV2007_093		2		13.407		1		21		671		691		AAAAAAAAAAAAAAGGGCCCA		UGGCUUCUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7991		LUSHE1NG-RP-248_C01_16NOV2007_011		2		15.169		1		20		851		870		AAAAAAAAAAAAAAGGGCCC		GGGUCUUUUUUAUUUUUUUU		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-256-E09-16NOV2007-071--.Lu0910.pre-miRNA:1473.miRNA:7991		LUSHE1NG-RP-258_G04_16NOV2007_020		2		21.479		1		20		1062		1081		AAAAAAAAAAAAAAGGGCCC		GGGCCCCUCUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-H06-16NOV2007-034--.Lu0910.pre-miRNA:1481.miRNA:8010		Contig13830		2		13.223		1		21		237		257		AUUAAAAAAAAACAGGGGGUU		GACCCUCUGUUUUUUGUUAAU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-H06-16NOV2007-034--.Lu0910.pre-miRNA:1481.miRNA:8011		Contig13830		2		13.317		1		21		238		258		AAUUAAAAAAAAACAGGGGGU		ACCCUCUGUUUUUUGUUAAUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-H06-16NOV2007-034--.Lu0910.pre-miRNA:1481.miRNA:8011		03-LUSEN1NG-RP-219_B08_05JUN2007_062		2		19.184		1		20		28		47		AAUUAAAAAAAAACAGGGGG		CCCCCCCUUUUUUUUUAAUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-256-H06-16NOV2007-034--.Lu0910.pre-miRNA:1481.miRNA:8013		LUSHE1NG-RP-264_C12_19NOV2007_092		1.5		24.539		1		20		147		166		AAAAAAAAACAGGGGGUUUU		AAAACCCCUUUUUUUUUUUU		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-256-H06-16NOV2007-034--.Lu0910.pre-miRNA:1481.miRNA:8013		LUSHE1NG-RP-257_D09_16NOV2007_073		2		17.741		1		20		103		122		AAAAAAAAACAGGGGGUUUU		AAACCCCCCCGUUUUUUUUU		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-256-H06-16NOV2007-034--.Lu0910.pre-miRNA:1481.miRNA:8014		LUSHE1NG-RP-264_C12_19NOV2007_092		2		23.337		1		21		147		167		UAAAAAAAAACAGGGGGUUUU		AAAACCCCUUUUUUUUUUUUG		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-256-H06-16NOV2007-034--.Lu0910.pre-miRNA:1481.miRNA:8015		Contig13830		2		13.321		1		21		239		259		GAAUUAAAAAAAAACAGGGGG		CCCUCUGUUUUUUGUUAAUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8106		LUSHE1NG_Contig971		2		21.613		1		21		1272		1292		GGGGGGGAAAGGGGGGGAAAA		UUUUUUCCCCUUUUCCCUCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8106		Contig1720		2		19.832		1		21		1134		1154		GGGGGGGAAAGGGGGGGAAAA		UUUUCCCCUUUUUUCCCCCUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8106		Contig4423		2		22.102		1		21		715		735		GGGGGGGAAAGGGGGGGAAAA		UUUUCCCCCCUUUUUUUCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8106		Contig4557		1.5		23.346		1		20		918		937		GGGGGGGAAAGGGGGGGAAA		UUUCCCCCCUUUUUCCCCCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8106		LUSHE1NG-RP-252_F06_16NOV2007_038		1.5		23.772		1		20		742		761		GGGGGGGAAAGGGGGGGAAA		UUUCCCCCCUUUUUUCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8106		LUSHE1NG-RP-187_A03_17FEB2007_031		2		18.567		1		21		52		72		GGGGGGGAAAGGGGGGGAAAA		UUUUCCCCACCUUUCCCCCCA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8106		LUSME1NG-RP-098_E10_08MAR2007_072		2		11.808		1		21		651		671		GGGGGGGAAAGGGGGGGAAAA		UUUUCCAUCCUUUUCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8106		LUSTC1NG-RP-009_A11_26FEB2007_095		1.5		24.543		1		20		62		81		GGGGGGGAAAGGGGGGGAAA		UUUUCCCUUCUUUCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8106		Contig3838		2		19.554		1		20		984		1003		GGGGGGGAAAGGGGGGGAAA		GUUCCCCCCUUUUCUCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8108		Contig5771		2		17.439		1		21		1136		1156		GGGGGGAAAGGGGGGGAAAAG		CUUUUCCUCCUCUUUCUCCUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8108		Contig4423		2		21.015		1		21		714		734		GGGGGGAAAGGGGGGGAAAAG		CUUUUCCCCCCUUUUUUUCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8108		LUSHE1NG-RP-251_B10_16NOV2007_078		2		22.917		1		21		785		805		GGGGGGAAAGGGGGGGAAAAG		CUUUUUCCCCCCUUUUUUCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8108		LUSHE1NG-RP-249_G07_16NOV2007_051		1.5		22.288		1		20		723		742		GGGGGGAAAGGGGGGGAAAA		CUUUCCCCCCUUUUCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8108		LUSHE1NG-RP-187_A03_17FEB2007_031		1		17.827		1		21		51		71		GGGGGGAAAGGGGGGGAAAAG		UUUUUCCCCACCUUUCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8108		LUSHE1NG_Contig971		2		21.589		1		21		1271		1291		GGGGGGAAAGGGGGGGAAAAG		UUUUUUUCCCCUUUUCCCUCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8108		Contig1720		2		19.966		1		21		1133		1153		GGGGGGAAAGGGGGGGAAAAG		UUUUUCCCCUUUUUUCCCCCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8108		Contig4557		2		20.095		1		20		917		936		GGGGGGAAAGGGGGGGAAAA		CUUUCCCCCCUUUUUCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8109		LUSTC1NG-RP-009_A11_26FEB2007_095		1.5		23.838		1		21		62		82		GGGGGGGGAAAGGGGGGGAAA		UUUUCCCUUCUUUCCCCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8109		LUSHE1NG-RP-252_F06_16NOV2007_038		2		24.266		1		21		742		762		GGGGGGGGAAAGGGGGGGAAA		UUUCCCCCCUUUUUUCCCCCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8109		Contig3838		1.5		19.575		1		20		985		1004		GGGGGGGGAAAGGGGGGGAA		UUCCCCCCUUUUCUCCCCCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1497.miRNA:8109		Contig4014		1.5		24.049		1		20		727		746		GGGGGGGGAAAGGGGGGGAA		UUCCCCCCUUUUUCUCCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1498.miRNA:8116		Contig3838		1.5		24.124		1		21		986		1006		AAAGGGGGGGAAAAGGGGGGA		UCCCCCCUUUUCUCCCCCUUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1498.miRNA:8116		LUSTE1AD_Contig1092		2		9.166		1		21		344		364		AAAGGGGGGGAAAAGGGGGGA		UCCUUUCUUUUUCCCCCCUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1498.miRNA:8116		Contig610		2		11.31		1		21		305		325		AAAGGGGGGGAAAAGGGGGGA		UCCUCUUUUUUCCCUCCCUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-258-D06-16NOV2007-042--.Lu0910.pre-miRNA:1498.miRNA:8116		Contig1376		2		23.575		1		21		767		787		AAAGGGGGGGAAAAGGGGGGA		UCUCCCCUUUUCCCCCCCCUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1501.miRNA:8130		Contig9520		2		8.927		1		20		607		626		CAUUGGGAAAAUUUUUUUUU		GGAAAUAAAUUUUCCCAAUG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1501.miRNA:8131		LUSGE1NG-RP-305_H06_26NOV2007_034		2		18.421		1		21		248		268		AAUUUUUUUUUCCUCUCCCCC		GGGGGCGGGGAGAAAAAAAUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1501.miRNA:8133		LUSME2AD-T3-003_I23_6AUG2009_088		1.5		23.684		1		20		767		786		AAAAUUUUUUUUUCCUCUCC		GGAGAGGAAAAGGAGAUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1501.miRNA:8133		Contig657		2		22.299		1		20		1380		1399		AAAAUUUUUUUUUCCUCUCC		GGGGGAGAAAAAAAAAUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1501.miRNA:8133		LUSHE1NG-RP-246_C08_16NOV2007_060		2		6.645		1		20		681		700		AAAAUUUUUUUUUCCUCUCC		GGAGGGGGAUAAAAAAUUUU		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:8166		Contig9861		2		22.083		1		21		1077		1097		CCCCCUUUCUAAAAGAAAAAA		UUUUUUUUUUUAUAGAGGGGG		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:8166		LUSHE1NG-RP-249_C11_16NOV2007_091		2		21.773		1		20		778		797		CCCCCUUUCUAAAAGAAAAA		UUUUUCUUGUGGAAGGGGGG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:8167		LUSHE1NG-RP-245_B09_16NOV2007_077		2		19.047		1		21		56		76		AUUUUUUUUUCCUCUCCCCCC		GGGGGGGGGGGAAAAAAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:8167		LUSHE1NG-RP-250_E02_16NOV2007_008		2		24.367		1		21		694		714		AUUUUUUUUUCCUCUCCCCCC		GGAGGGAGGGGAAAGAAAAAU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:8167		LUSHE1NG-RP-257_D11_16NOV2007_089		2		24.518		1		21		98		118		AUUUUUUUUUCCUCUCCCCCC		GGGGGGGGGGGCAAAAAAAAU		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:8167		LUSHE1NG-RP-262_G12_19NOV2007_084		2		20.217		1		20		996		1015		AUUUUUUUUUCCUCUCCCCC		GGGGGGGGGGAAAAAAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:8168		LUSHE1NG-RP-249_C11_16NOV2007_091		2		21.773		1		21		778		798		CCCCCCUUUCUAAAAGAAAAA		UUUUUCUUGUGGAAGGGGGGG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:8169		LUSHE1NG-RP-245_B09_16NOV2007_077		1		19.241		1		21		55		75		UUUUUUUUUCCUCUCCCCCCC		GGGGGGGGGGGGAAAAAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:8169		Contig13247		2		11.932		1		21		63		83		UUUUUUUUUCCUCUCCCCCCC		GGGGGGGAGAGGGGAAAAAAU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:8169		Contig356		2		17.222		1		21		994		1014		UUUUUUUUUCCUCUCCCCCCC		GGGGGGGGGAGGGAAGGAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:8169		LUSHE1NG-RP-262_G12_19NOV2007_084		2		20.634		1		21		994		1014		UUUUUUUUUCCUCUCCCCCCC		GCGGGGGGGGGGAAAAAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:8169		LUSHE1NG-RP-250_H10_16NOV2007_066		2		17.872		1		21		691		711		UUUUUUUUUCCUCUCCCCCCC		GGGAGGGGGGGGAAAAAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:8169		LUSHE1NG-RP-250_E02_16NOV2007_008		2		24.367		1		21		693		713		UUUUUUUUUCCUCUCCCCCCC		GGGAGGGAGGGGAAAGAAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:8170		LUSHE1NG_Contig1334		1		24.756		1		21		693		713		CCCCCCCUUUCUAAAAGAAAA		UUUUUUUUUAGAAGGGGGGGG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:8170		LUSHE1NG-RP-249_C11_16NOV2007_091		2		21.773		1		21		779		799		CCCCCCCUUUCUAAAAGAAAA		UUUUCUUGUGGAAGGGGGGGG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-B01-16NOV2007-013--.Lu0910.pre-miRNA:1507.miRNA:8170		LUSHE1NG-RP-247_B12_16NOV2007_094		1.5		21.675		1		20		532		551		CCCCCCCUUUCUAAAAGAAA		UUUCUUUUAAAAGGGGGGGG		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-259-B09-16NOV2007-077--.Lu0910.pre-miRNA:1513.miRNA:8189		LUSLE4AD-T3-057_I16_16NOV2009_056		2		12.292		1		20		814		833		GAAAAAAUACCGUUGUUUCC		GGAAACAAUGUUAUUUUUUU		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8192		Contig11782		1		22.892		1		21		238		258		CCGGGGAAAAAAAAAAAAAGG		UUUUUUUUUUUUUUUCUCCGG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8192		LUSHE1NG_Contig2073		1.5		18.725		1		21		1145		1165		CCGGGGAAAAAAAAAAAAAGG		UUUUUUUUUUGUUUUCCCCGG		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8192		LUSHE1NG-RP-251_C08_16NOV2007_060		2		14.005		1		21		1249		1269		CCGGGGAAAAAAAAAAAAAGG		UUUUUUUUUUUAUUUUCCCGG		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8193		Contig11782		1		21.892		1		21		239		259		GCCGGGGAAAAAAAAAAAAAG		UUUUUUUUUUUUUUCUCCGGU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8193		LUSHE1NG-RP-251_C08_16NOV2007_060		1.5		14.005		1		21		1250		1270		GCCGGGGAAAAAAAAAAAAAG		UUUUUUUUUUAUUUUCCCGGC		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8193		LUSHE1NG_Contig2073		2		18.725		1		21		1146		1166		GCCGGGGAAAAAAAAAAAAAG		UUUUUUUUUGUUUUCCCCGGA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8194		LUSHE1NG-RP-258_G04_16NOV2007_020		1		22.833		1		21		1065		1085		GGGGAAAAAAAAAAAAAGGGG		CCCCUCUUUUUUUUUUUCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8194		Contig11782		2		22.478		1		21		234		254		GGGGAAAAAAAAAAAAAGGGG		CCUCUUUUUUUUUUUUUUUCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8194		LUSTE1AD-RP-307_G08_28MAY2008_026		1.5		3.255		1		21		340		360		GGGGAAAAAAAAAAAAAGGGG		CCUCUUUUUUUUGUUUUCCCC		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8194		Contig2062		2		23.846		1		21		1763		1783		GGGGAAAAAAAAAAAAAGGGG		CUUCUCUUUUUUUUUUUCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8194		Contig9262		2		12.115		1		21		1166		1186		GGGGAAAAAAAAAAAAAGGGG		UCCUUUUUUUUUUUUUUUUUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8194		LUSHE1NG-RP-036_A04_09FEB2007_032		2		16.815		1		21		55		75		GGGGAAAAAAAAAAAAAGGGG		CCCCUUUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8194		LUSGC1NG-RP-047_A10_23JAN2007_080		2		14.12		1		21		158		178		GGGGAAAAAAAAAAAAAGGGG		CCCCUUCUUUUUUUUUUCCCA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8194		Contig2213		2		10.073		1		20		1290		1309		GGGGAAAAAAAAAAAAAGGG		UCUUUCUUUUUUUUUUCCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8195		LUSGC1NG-RP-047_A10_23JAN2007_080		1		14.231		1		21		157		177		GGGAAAAAAAAAAAAAGGGGG		CCCCCUUCUUUUUUUUUUCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8195		Contig11782		2		22.478		1		21		234		254		GGGAAAAAAAAAAAAAGGGGG		CCUCUUUUUUUUUUUUUUUCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8195		LUSHE1NG-RP-036_A04_09FEB2007_032		1.5		17.124		1		21		54		74		GGGAAAAAAAAAAAAAGGGGG		CCCCCUUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8195		LUSHE1NG-RP-258_G04_16NOV2007_020		1		22.559		1		20		1065		1084		GGGAAAAAAAAAAAAAGGGG		CCCCUCUUUUUUUUUUUCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8195		LUSHE1NG-RP-257_D11_16NOV2007_089		2		16.033		1		21		425		445		GGGAAAAAAAAAAAAAGGGGG		CCCUCUUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8195		Contig9262		2		12.115		1		21		1166		1186		GGGAAAAAAAAAAAAAGGGGG		UCCUUUUUUUUUUUUUUUUUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8195		LUSTE1AD-RP-307_G08_28MAY2008_026		1.5		3.285		1		21		339		359		GGGAAAAAAAAAAAAAGGGGG		UCCUCUUUUUUUUGUUUUCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8195		Contig2062		2		22.981		1		21		1762		1782		GGGAAAAAAAAAAAAAGGGGG		UCUUCUCUUUUUUUUUUUCCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8196		LUSHE1NG-RP-036_A04_09FEB2007_032		1		17.279		1		21		53		73		GGAAAAAAAAAAAAAGGGGGG		CCCCCCUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8196		LUSHE1NG-RP-257_D11_16NOV2007_089		1.5		16.033		1		21		424		444		GGAAAAAAAAAAAAAGGGGGG		CCCCUCUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8196		LUSGC1NG-RP-047_A10_23JAN2007_080		1		14.313		1		21		156		176		GGAAAAAAAAAAAAAGGGGGG		CCCCCCUUCUUUUUUUUUUCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8196		Contig11782		2		22.478		1		21		234		254		GGAAAAAAAAAAAAAGGGGGG		CCUCUUUUUUUUUUUUUUUCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8196		Contig5653		2		19.217		1		21		109		129		GGAAAAAAAAAAAAAGGGGGG		CCGCCCUUUUUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8196		Contig9262		2		12.115		1		21		1166		1186		GGAAAAAAAAAAAAAGGGGGG		UCCUUUUUUUUUUUUUUUUUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8196		Contig11480		2		19.337		1		21		810		830		GGAAAAAAAAAAAAAGGGGGG		CCCCCCUUUUUCUUUUUUUCG		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8196		LUSHE1NG-RP-258_G04_16NOV2007_020		2		21.901		1		20		1064		1083		GGAAAAAAAAAAAAAGGGGG		GCCCCUCUUUUUUUUUUUCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8197		Contig11782		1.5		21.997		1		21		237		257		CGGGGAAAAAAAAAAAAAGGG		CUUUUUUUUUUUUUUUCUCCG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8197		LUSHE1NG-RP-258_G04_16NOV2007_020		2		22.832		1		21		1066		1086		CGGGGAAAAAAAAAAAAAGGG		CCCUCUUUUUUUUUUUCCCCA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8197		Contig5653		2		18.911		1		21		116		136		CGGGGAAAAAAAAAAAAAGGG		UUUUUUUUUUUUUUUUUCUCG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8197		LUSHE1NG_Contig2073		2		18.725		1		21		1144		1164		CGGGGAAAAAAAAAAAAAGGG		UUUUUUUUUUUGUUUUCCCCG		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-259-C07-16NOV2007-059--.Lu0910.pre-miRNA:1514.miRNA:8197		Contig1972		2		9.839		1		21		977		997		CGGGGAAAAAAAAAAAAAGGG		UCCUUUUUUUUUGUUUCUCUG		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1541.miRNA:8344		Contig5638		1.5		17.546		1		20		1342		1361		GAAAAAGGAACCAAUCUUUU		AAAAGAUUGAUUCUUUUUUC		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1541.miRNA:8345		Contig10417		2		24.869		1		21		789		809		AUCUUUUUUUCCCAACAGGGG		CCCCCGUUGGGAAAAAAAGAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1541.miRNA:8346		Contig8357		2		15.484		1		20		165		184		AAAGGAACCAAUCUUUUUUU		GAAAAAAGAUUGUUUCUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1542.miRNA:8351		Contig7247		1.5		16.397		1		20		563		582		ACCAAUCUUUUUUUCCCAAC		GUUGGGAAAAAAAGAUUUGU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-263-E04-19NOV2007-024--.Lu0910.pre-miRNA:1542.miRNA:8352		Contig7247		1.5		16.552		1		21		563		583		AACCAAUCUUUUUUUCCCAAC		GUUGGGAAAAAAAGAUUUGUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8592		Contig11872		2		20.325		1		21		1005		1025		AAAAAAAAAGGCCCCCAAAAA		UUUUUGGGGGUUUUUUUUUUG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8592		LUSHE1NG-RP-246_F10_16NOV2007_070		2		21.405		1		21		778		798		AAAAAAAAAGGCCCCCAAAAA		UUUGUGGGGGUUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8592		Contig2930		2		22.776		1		21		1176		1196		AAAAAAAAAGGCCCCCAAAAA		UUUUUGGGGGGGUUUUUUUUU		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8592		LUSHE1NG-RP-264_C12_19NOV2007_092		2		19.625		1		20		928		947		AAAAAAAAAGGCCCCCAAAA		UUUUGCGGGCGUUUUUUUUU		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8593		LUSFL1AD_Contig2		2		9.773		1		21		265		285		AAAAAAAAGUUGAAAAAAAAA		UUUUUUUUUUGAAUUUUUUUU		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8593		LUSHE1NG-RP-258_E11_16NOV2007_087		2		5.578		1		20		149		168		AAAAAAAAGUUGAAAAAAAA		UCUUUUUUCGAUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8593		Contig8364		2		10.331		1		20		224		243		AAAAAAAAGUUGAAAAAAAA		UUUUUUUUCAAGUUUUUUUG		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8593		LUSHE1NG-RP-258_C11_16NOV2007_091		2		16.149		1		20		1044		1063		AAAAAAAAGUUGAAAAAAAA		UUUUCUUUCCACUUUUUUUU		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8594		LUSHE1NG-RP-264_A10_19NOV2007_080		2		24.565		1		21		855		875		GAAAAAAAAAGGCCCCCAAAA		UUUUGGGGGCUUUUUUUUUGC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8595		LUSHE1NG-RP-258_E11_16NOV2007_087		1		5.204		1		20		151		170		AGAAAAAAAAGUUGAAAAAA		UUUUUUCGAUUUUUUUUUCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8595		LUSFL1AD_Contig2		2		12.779		1		21		267		287		AGAAAAAAAAGUUGAAAAAAA		UUUUUUUUGAAUUUUUUUUCU		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8595		Contig11456		1.5		8.807		1		20		82		101		AGAAAAAAAAGUUGAAAAAA		UUUAUUCAAUUUUUUUUUCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8595		LUSGC1NG-RP-126_G02_30JAN2007_004		1.5		8.673		1		20		83		102		AGAAAAAAAAGUUGAAAAAA		UUUAUUCAAUUUUUUUUUCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8595		LUSGC1NG-RP-019_G05_08JAN2007_035		1.5		8.48		1		20		89		108		AGAAAAAAAAGUUGAAAAAA		UUUAUUCAAUUUUUUUUUCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8596		LUSHE1NG-RP-258_E11_16NOV2007_087		2		5.206		1		21		149		169		GAAAAAAAAGUUGAAAAAAAA		UCUUUUUUCGAUUUUUUUUUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8596		LUSFL1AD_Contig2		2		11.424		1		21		266		286		GAAAAAAAAGUUGAAAAAAAA		UUUUUUUUUGAAUUUUUUUUC		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8597		Contig6764		1.5		10.075		1		21		129		149		AAAAAAAGUUGAAAAAAAAAG		UUUUUGUUUUCAAUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8597		LUSFL1AD_Contig2		2		9.26		1		21		264		284		AAAAAAAGUUGAAAAAAAAAG		CUUUUUUUUUUGAAUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8597		Contig8364		2		13.077		1		20		223		242		AAAAAAAGUUGAAAAAAAAA		AUUUUUUUUCAAGUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1583.miRNA:8597		LUSME1NG-UP-011_E03_6SEPT2006_023		2		11.345		1		20		143		162		AAAAAAAGUUGAAAAAAAAA		UUGUUUUUUUAAUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1595.miRNA:8666		Contig11872		1		21.265		1		20		1005		1024		AAAAAAAAGGCCCCCAAAAA		UUUUUGGGGGUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1595.miRNA:8666		LUSHE1NG-RP-265_F12_19NOV2007_086		2		24.189		1		21		1101		1121		AAAAAAAAGGCCCCCAAAAAG		UUUUUUGGGGCCCUUUUUUUA		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1595.miRNA:8666		Contig2318		2		21.668		1		21		1160		1180		AAAAAAAAGGCCCCCAAAAAG		UUGUUUGGGGGUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1595.miRNA:8666		LUSHE1NG-RP-246_F10_16NOV2007_070		2		21.405		1		21		777		797		AAAAAAAAGGCCCCCAAAAAG		UUUUGUGGGGGUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1595.miRNA:8666		Contig2930		2		22.776		1		21		1175		1195		AAAAAAAAGGCCCCCAAAAAG		UUUUUUGGGGGGGUUUUUUUU		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1595.miRNA:8667		LUSHE1NG_Contig329		1.5		21.43		1		21		1164		1184		AAAAAAAGGCCCCCAAAAAGA		UUUUUUUGGGGGCCUUUUUUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1595.miRNA:8667		Contig11872		2		20.039		1		20		1004		1023		AAAAAAAGGCCCCCAAAAAG		AUUUUUGGGGGUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1595.miRNA:8667		LUSHE1NG-RP-265_F12_19NOV2007_086		1.5		21.468		1		20		1101		1120		AAAAAAAGGCCCCCAAAAAG		UUUUUUGGGGCCCUUUUUUU		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1610.miRNA:8761		LUSHE1NG_Contig329		0.5		21.401		1		21		1163		1183		AAAAAAGGCCCCCAAAAAGAG		UUUUUUUUGGGGGCCUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1610.miRNA:8761		LUSHE1NG-RP-251_F08_16NOV2007_054		2		14.716		1		21		1233		1253		AAAAAAGGCCCCCAAAAAGAG		CUCUUUGUGUGGGCCUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1620.miRNA:8817		Contig11872		2		20.325		1		21		1005		1025		NAAAAAAAAGGCCCCCAAAAA		UUUUUGGGGGUUUUUUUUUUG		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1620.miRNA:8819		LUSHE1NG_Contig329		1		22.935		1		21		1162		1182		AAAAAGGCCCCCAAAAAGAGG		UUUUUUUUUGGGGGCCUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-264-E07-19NOV2007-055--.Lu0910.pre-miRNA:1620.miRNA:8819		LUSHE1NG-RP-251_F08_16NOV2007_054		2		14.791		1		21		1232		1252		AAAAAGGCCCCCAAAAAGAGG		UCUCUUUGUGUGGGCCUUUUU		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1623.miRNA:8834		Contig13574		2		16.054		1		20		219		238		AAGGAAAAAANAAAAUUCCA		UGGAAUUUUGUCUUUUCCUU		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-265-B12-19NOV2007-094--.Lu0910.pre-miRNA:1623.miRNA:8834		Contig3689		2		8.213		1		20		622		641		AAGGAAAAAANAAAAUUCCA		UGGAAUGUUCUUUUUUCCUU		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-266-A01-19NOV2007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1641.miRNA:8910		LUSHE1NG-RP-262_C07_19NOV2007_059		2		22.099		1		20		36		55		UUUUGCCCCUGGGAUUUUUG		CAAAUGUCCCGGGGGCAAAA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-266-A01-19NOV2007-015--.Lu0910.pre-miRNA:1641.miRNA:8910		03-LUSEN1NG-RP-031_G04_09MAR2007_020		2		18.749		1		20		27		46		UUUUGCCCCUGGGAUUUUUG		CAAAAAACCCCGGGGCAAAA		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1646.miRNA:8932		Contig5675		1.5		21.279		1		21		470		490		GGUUUUCACGAAAAUCUGCAU		AUGCAGAUAUUCGUGAAGACC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1646.miRNA:8932		Contig1022		1.5		21.602		1		21		775		795		GGUUUUCACGAAAAUCUGCAU		AUGCAGAUCUUCGUGAAGACC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1646.miRNA:8933		Contig5675		1.5		21.283		1		21		469		489		GUUUUCACGAAAAUCUGCAUC		GAUGCAGAUAUUCGUGAAGAC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1646.miRNA:8933		LUSST4AD-T3-056_A20_15SEP2009_080		1.5		22.81		1		21		543		563		GUUUUCACGAAAAUCUGCAUC		GAUGCAGAUAUUCGUGAAGAC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1646.miRNA:8933		Contig1022		1.5		21.541		1		20		775		794		GUUUUCACGAAAAUCUGCAU		AUGCAGAUCUUCGUGAAGAC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1646.miRNA:8934		Contig5675		1.5		22.585		1		21		468		488		UUUUCACGAAAAUCUGCAUCU		GGAUGCAGAUAUUCGUGAAGA		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1646.miRNA:8934		LUSST4AD-T3-056_A20_15SEP2009_080		1.5		23.357		1		21		542		562		UUUUCACGAAAAUCUGCAUCU		GGAUGCAGAUAUUCGUGAAGA		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1646.miRNA:8935		Contig5675		2		23.746		1		21		467		487		UUUCACGAAAAUCUGCAUCUU		GGGAUGCAGAUAUUCGUGAAG		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-266-D05-19NOV2007-041--.Lu0910.pre-miRNA:1646.miRNA:8935		LUSST4AD-T3-056_A20_15SEP2009_080		2		24.074		1		21		541		561		UUUCACGAAAAUCUGCAUCUU		GGGAUGCAGAUAUUCGUGAAG		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8964		LUSHE1NG-RP-247_D04_16NOV2007_026		1		22.449		1		21		895		915		GGAAAAAAAGCCCCCAAAAAA		UUUUUUGGGGGUUUUUUUUCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8964		LUSHE1NG_Contig329		1		21.544		1		21		1165		1185		GGAAAAAAAGCCCCCAAAAAA		UUUUUUGGGGGCCUUUUUUCC		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8964		Contig5093		1		23.446		1		20		1175		1194		GGAAAAAAAGCCCCCAAAAA		UUUUUGGGGGUUUUUUUUCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8964		Contig11872		1.5		21.265		1		20		1005		1024		GGAAAAAAAGCCCCCAAAAA		UUUUUGGGGGUUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8964		Contig10215		1.5		21.933		1		20		1889		1908		GGAAAAAAAGCCCCCAAAAA		UGUUUGGGGGUUUUUUUUCC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8965		LUSHE1NG-RP-247_D04_16NOV2007_026		1		22.537		1		21		896		916		GGGAAAAAAAGCCCCCAAAAA		UUUUUGGGGGUUUUUUUUCUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8965		LUSHE1NG_Contig329		1		21.585		1		21		1166		1186		GGGAAAAAAAGCCCCCAAAAA		UUUUUGGGGGCCUUUUUUCCC		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8965		Contig5093		1.5		23.446		1		21		1175		1195		GGGAAAAAAAGCCCCCAAAAA		UUUUUGGGGGUUUUUUUUCUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8965		Contig10215		2		22.039		1		21		1889		1909		GGGAAAAAAAGCCCCCAAAAA		UGUUUGGGGGUUUUUUUUCCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8965		LUSHE1NG-RP-266_E06_19NOV2007_040		2		20.656		1		20		900		919		GGGAAAAAAAGCCCCCAAAA		GUUUGGGGGCGUUUUUUCCC		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8965		LUSHE1NG-RP-258_E08_16NOV2007_056		2		24.605		1		20		958		977		GGGAAAAAAAGCCCCCAAAA		UUUCGGGGGUUUUUUUUCCU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8966		LUSHE1NG-RP-247_D04_16NOV2007_026		1		22.933		1		21		897		917		UGGGAAAAAAAGCCCCCAAAA		UUUUGGGGGUUUUUUUUCUCA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8966		Contig10215		1		22.153		1		20		1891		1910		UGGGAAAAAAAGCCCCCAAA		UUUGGGGGUUUUUUUUCCUA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8966		LUSHE1NG_Contig329		2		21.762		1		21		1167		1187		UGGGAAAAAAAGCCCCCAAAA		UUUUGGGGGCCUUUUUUCCCC		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8966		LUSHE1NG-RP-266_E06_19NOV2007_040		1		20.881		1		20		901		920		UGGGAAAAAAAGCCCCCAAA		UUUGGGGGCGUUUUUUCCCA		Translation				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8966		LUSHE1NG-RP-258_E08_16NOV2007_056		2		24.612		1		21		958		978		UGGGAAAAAAAGCCCCCAAAA		UUUCGGGGGUUUUUUUUCCUA		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8967		LUSHE1NG-RP-247_D04_16NOV2007_026		0.5		22.393		1		20		895		914		GAAAAAAAGCCCCCAAAAAA		UUUUUUGGGGGUUUUUUUUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8967		Contig5093		1.5		23.446		1		20		1174		1193		GAAAAAAAGCCCCCAAAAAA		GUUUUUGGGGGUUUUUUUUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8967		LUSHE1NG_Contig329		1		21.43		1		20		1165		1184		GAAAAAAAGCCCCCAAAAAA		UUUUUUGGGGGCCUUUUUUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8967		Contig11872		2		20.039		1		20		1004		1023		GAAAAAAAGCCCCCAAAAAA		AUUUUUGGGGGUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8967		Contig1403		1.5		24.811		1		20		1069		1088		GAAAAAAAGCCCCCAAAAAA		UUUGUUGGGGGUUUUUUUUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8967		LUSHE1NG-RP-251_B09_16NOV2007_077		2		23.812		1		20		658		677		GAAAAAAAGCCCCCAAAAAA		UUUUUUGGGGGUUUUUUCUC		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8967		Contig2318		2		21.706		1		20		1160		1179		GAAAAAAAGCCCCCAAAAAA		UUGUUUGGGGGUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSHE1NG-RP-268-G12-19NOV2007-084--.Lu0910.pre-miRNA:1654.miRNA:8967		LUSHE1NG-RP-246_F10_16NOV2007_070		2		21.405		1		20		777		796		GAAAAAAAGCCCCCAAAAAA		UUUUGUGGGGGUUUUUUUUU		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig24--.Lu0910.pre-miRNA:1656.miRNA:8972		Contig5797		2		11.469		1		21		207		226		AAUUAGGGUNGGUAUUAGCUA		UAGCUAAUACC-ACCCUAAUU		Translation				1

		LUSLE1AD-Contig24--.Lu0910.pre-miRNA:1656.miRNA:8973		Contig5797		2		11.241		1		21		208		227		GAAUUAGGGUNGGUAUUAGCU		AGCUAAUACC-ACCCUAAUUC		Translation				1

		LUSLE1AD-Contig24--.Lu0910.pre-miRNA:1656.miRNA:8974		Contig5797		2		11.594		1		21		206		225		AUUAGGGUNGGUAUUAGCUAG		CUAGCUAAUACC-ACCCUAAU		Translation				1

		LUSLE1AD-Contig24--.Lu0910.pre-miRNA:1656.miRNA:8974		LUSTE1NG_Contig614		2		6.207		1		21		252		271		AUUAGGGUNGGUAUUAGCUAG		CUAGCUAAUACC-ACCCUAAU		Translation				1

		LUSLE1AD-Contig24--.Lu0910.pre-miRNA:1656.miRNA:8974		Contig13769		2		6.207		1		21		239		258		AUUAGGGUNGGUAUUAGCUAG		CUAGCUAAUACC-ACCCUAAU		Translation				1

		LUSLE1AD-Contig24--.Lu0910.pre-miRNA:1656.miRNA:8975		Contig5797		2		11.261		1		21		209		228		UGAAUUAGGGUNGGUAUUAGC		GCUAAUACC-ACCCUAAUUCA		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig24--.Lu0910.pre-miRNA:1656.miRNA:8976		Contig5797		2		10.678		1		21		213		232		AGGAUGAAUUAGGGUNGGUAU		AUACC-ACCCUAAUUCAUCCU		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1658.miRNA:8982		LUSLE4AD-T3-024_J24_05OCT2009_088		0		15.833		1		21		140		160		ACUCGAUGACCUUAGAGAGGA		UCCUCUCUAAGGUCAUCGAGU		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1658.miRNA:8983		LUSLE4AD-T3-024_J24_05OCT2009_088		0		15.733		1		21		139		159		CUCGAUGACCUUAGAGAGGAU		AUCCUCUCUAAGGUCAUCGAG		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1658.miRNA:8984		LUSLE4AD-T3-024_J24_05OCT2009_088		0		10.996		1		21		135		155		AUGACCUUAGAGAGGAUUUUG		CAAAAUCCUCUCUAAGGUCAU		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1658.miRNA:8984		Contig6036		2		18.388		1		20		240		259		AUGACCUUAGAGAGGAUUUU		AGAAUCCUUUCUAGGGUUAU		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1658.miRNA:8985		LUSLE4AD-T3-024_J24_05OCT2009_088		0		12.263		1		21		136		156		GAUGACCUUAGAGAGGAUUUU		AAAAUCCUCUCUAAGGUCAUC		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1658.miRNA:8985		Contig6036		2		18.112		1		21		240		260		GAUGACCUUAGAGAGGAUUUU		AGAAUCCUUUCUAGGGUUAUC		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1658.miRNA:8986		LUSLE4AD-T3-024_J24_05OCT2009_088		0		14.952		1		21		141		161		UACUCGAUGACCUUAGAGAGG		CCUCUCUAAGGUCAUCGAGUA		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1658.miRNA:8987		LUSLE4AD-T3-024_J24_05OCT2009_088		0		10.963		1		21		132		152		ACCUUAGAGAGGAUUUUGCUG		CAGCAAAAUCCUCUCUAAGGU		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1672.miRNA:9066		LUSLE4AD-T3-024_J24_05OCT2009_088		0		16.321		1		21		143		163		AGUACUCGAUGACCUUAGAGA		UCUCUAAGGUCAUCGAGUACU		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1672.miRNA:9068		LUSLE4AD-T3-024_J24_05OCT2009_088		0		18.597		1		21		147		167		UUGCAGUACUCGAUGACCUUA		UAAGGUCAUCGAGUACUGCAA		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1672.miRNA:9068		LUSLE1AD_Contig516		1.5		18.571		1		20		736		755		UUGCAGUACUCGAUGACCUU		AAAGUUAUCGAGUACUGCAA		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1672.miRNA:9069		LUSLE4AD-T3-024_J24_05OCT2009_088		0		16.14		1		21		142		162		GUACUCGAUGACCUUAGAGAG		CUCUCUAAGGUCAUCGAGUAC		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9210		LUSLE4AD-T3-024_J24_05OCT2009_088		0		15.497		1		21		125		145		AGAGGAUUUUGCUGGUGACGU		ACGUCACCAGCAAAAUCCUCU		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9210		LUSLE1AD_Contig516		0.5		17.168		1		21		713		733		AGAGGAUUUUGCUGGUGACGU		ACGUCACCAGCAAGAUCCUCU		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9210		LUSLE4AD-T3-057_C06_16NOV2009_029		2		17.866		1		21		98		118		AGAGGAUUUUGCUGGUGACGU		GCGUCAUCGGCAAAAUCCUCG		Cleavage				2

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9210		LUSLE4AD-T3-057_C06_16NOV2009_029		2		17.903		1		21		448		468		AGAGGAUUUUGCUGGUGACGU		GCGUCAUCGGCAAAAUCCUCG		Cleavage				2

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9211		LUSLE4AD-T3-024_J24_05OCT2009_088		0		15.639		1		21		124		144		GAGGAUUUUGCUGGUGACGUU		AACGUCACCAGCAAAAUCCUC		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9211		LUSLE1AD_Contig516		0.5		17.837		1		21		712		732		GAGGAUUUUGCUGGUGACGUU		AACGUCACCAGCAAGAUCCUC		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9211		LUSLE4AD-T3-057_C06_16NOV2009_029		1.5		17.852		1		21		97		117		GAGGAUUUUGCUGGUGACGUU		GGCGUCAUCGGCAAAAUCCUC		Cleavage				2

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9211		LUSLE4AD-T3-057_C06_16NOV2009_029		1.5		17.759		1		21		447		467		GAGGAUUUUGCUGGUGACGUU		GGCGUCAUCGGCAAAAUCCUC		Cleavage				2

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9211		Contig2972		2		15.13		1		20		734		753		GAGGAUUUUGCUGGUGACGU		AUGUUGCCAGCAAGAUCCUC		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9212		LUSLE4AD-T3-024_J24_05OCT2009_088		0		15.615		1		21		123		143		AGGAUUUUGCUGGUGACGUUC		GAACGUCACCAGCAAAAUCCU		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9212		LUSLE1AD_Contig516		0.5		17.549		1		21		711		731		AGGAUUUUGCUGGUGACGUUC		GAACGUCACCAGCAAGAUCCU		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9212		LUSLE4AD-T3-057_C06_16NOV2009_029		2		18.596		1		20		97		116		AGGAUUUUGCUGGUGACGUU		GGCGUCAUCGGCAAAAUCCU		Cleavage				2

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9212		LUSLE4AD-T3-057_C06_16NOV2009_029		2		18.604		1		20		447		466		AGGAUUUUGCUGGUGACGUU		GGCGUCAUCGGCAAAAUCCU		Cleavage				2

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9213		LUSLE4AD-T3-024_J24_05OCT2009_088		0		15.581		1		21		122		142		GGAUUUUGCUGGUGACGUUCG		CGAACGUCACCAGCAAAAUCC		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9213		LUSLE1AD_Contig516		0.5		17.24		1		21		710		730		GGAUUUUGCUGGUGACGUUCG		CGAACGUCACCAGCAAGAUCC		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9214		LUSLE4AD-T3-024_J24_05OCT2009_088		0		15.406		1		20		122		141		GAUUUUGCUGGUGACGUUCG		CGAACGUCACCAGCAAAAUC		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9214		LUSLE1AD_Contig516		0.5		17.265		1		20		710		729		GAUUUUGCUGGUGACGUUCG		CGAACGUCACCAGCAAGAUC		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9215		LUSLE4AD-T3-024_J24_05OCT2009_088		1		15.651		1		21		120		140		AUUUUGCUGGUGACGUUCGAG		CCCGAACGUCACCAGCAAAAU		Cleavage				1

		LUSLE1AD-Contig516--.Lu0910.pre-miRNA:1696.miRNA:9215		LUSLE1AD_Contig516		1.5		17.223		1		21		708		728		AUUUUGCUGGUGACGUUCGAG		CCCGAACGUCACCAGCAAGAU		Cleavage				1

		LUSLE3AD-T3-020-L12-30SEP2009-038--.Lu0910.pre-miRNA:1702.miRNA:9242		Contig456		0.5		16.899		1		20		145		164		AUAUAUGAUGUAGACAUAUA		UAUGUGUCUACAUCAUAUAU		Cleavage				1

		LUSLE3AD-T3-020-L12-30SEP2009-038--.Lu0910.pre-miRNA:1702.miRNA:9243		Contig456		0.5		15.273		1		21		148		168		AUAUAUAUAUGAUGUAGACAU		GUGUCUACAUCAUAUAUAUGU		Cleavage				1

		LUSLE3AD-T3-020-L12-30SEP2009-038--.Lu0910.pre-miRNA:1702.miRNA:9243		LUSME1NG-UP-004_B05_06SEPT2006_045		2		17.975		1		21		226		246		AUAUAUAUAUGAUGUAGACAU		AUGUGUAUAUCAUAUGUAUAU		Cleavage				1

		LUSLE3AD-T3-020-L12-30SEP2009-038--.Lu0910.pre-miRNA:1702.miRNA:9243		LUSHE1NG-RP-052_F10_09FEB2007_070		2		19.414		1		20		133		152		AUAUAUAUAUGAUGUAGACA		UGUCUAAGUUAUAUAUAUAU		Cleavage				1

		LUSLE3AD-T3-028-E19-30SEP2009-076--.Lu0910.pre-miRNA:1703.miRNA:9249		Contig6497		1.5		24.175		1		21		52		72		CGAUUCCGAUUUUGGAGCCAG		CUGGCUCCAAAAUCGGACUCG		Cleavage				1

		LUSLE3AD-T3-036-N01-30SEP2009-003--.Lu0910.pre-miRNA:1704.miRNA:9251		Contig9960		2		21.113		1		21		78		98		AGGGAAAAGGGAAAAAUCAGC		GCUGGUUUUUCCCAUUUCCUU		Cleavage				1

		LUSLE4AD-T3-008-O23-30SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1712.miRNA:9304		Contig4617		0		10.699		1		21		341		361		UUCUAUUUGGGGUACACAUUU		AAAUGUGUACCCCAAAUAGAA		Cleavage				1

		LUSLE4AD-T3-008-O23-30SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1712.miRNA:9304		Contig602		2		12.637		1		21		273		294		UUCUAUUU-GGGGUACACAUUU		AAAUGUGUACCCCCAAAUAGAA		Translation				1

		LUSLE4AD-T3-008-O23-30SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1712.miRNA:9305		Contig4617		0		11.248		1		21		339		359		CUAUUUGGGGUACACAUUUCA		UGAAAUGUGUACCCCAAAUAG		Cleavage				1

		LUSLE4AD-T3-008-O23-30SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1712.miRNA:9306		Contig4617		0		11.294		1		21		343		363		GUUUCUAUUUGGGGUACACAU		AUGUGUACCCCAAAUAGAAAC		Cleavage				1

		LUSLE4AD-T3-008-O23-30SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1712.miRNA:9306		Contig602		2		12.453		1		21		275		296		GUUUCUAUUU-GGGGUACACAU		AUGUGUACCCCCAAAUAGAAAC		Translation				1

		LUSLE4AD-T3-008-O23-30SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1712.miRNA:9307		Contig4617		0		11.051		1		21		340		360		UCUAUUUGGGGUACACAUUUC		GAAAUGUGUACCCCAAAUAGA		Cleavage				1

		LUSLE4AD-T3-008-O23-30SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1712.miRNA:9307		Contig602		2		12.64		1		21		272		293		UCUAUUU-GGGGUACACAUUUC		GAAAUGUGUACCCCCAAAUAGA		Cleavage				1

		LUSLE4AD-T3-008-O23-30SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1712.miRNA:9308		Contig4617		0		11.574		1		21		344		364		GGUUUCUAUUUGGGGUACACA		UGUGUACCCCAAAUAGAAACC		Cleavage				1

		LUSLE4AD-T3-008-O23-30SEP2009-082--.Lu0910.pre-miRNA:1712.miRNA:9308		Contig602		2		12.568		1		21		276		297		GGUUUCUAUUU-GGGGUACACA		UGUGUACCCCCAAAUAGAAACC		Cleavage				1

		LUSME1NG-Contig1265--.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:9412		Contig2151		0		12.215		1		21		256		276		GGAGGAGGAGUUGGAAAUGGU		ACCAUUUCCAACUCCUCCUCC		Cleavage				1

		LUSME1NG-Contig1265--.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:9412		Contig2328		2		13.961		1		21		284		304		GGAGGAGGAGUUGGAAAUGGU		ACCAUGUCCAAUUCCUCUUCC		Cleavage				1

		LUSME1NG-Contig1265--.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:9412		LUSTE1AD-RP-276_J15_21MAY2008_056		2		9.541		1		21		439		459		GGAGGAGGAGUUGGAAAUGGU		GUCAUUUUCAGCUCCUCCUUC		Cleavage				1

		LUSME1NG-Contig1265--.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:9412		Contig13259		2		3.631		1		21		810		830		GGAGGAGGAGUUGGAAAUGGU		GCAAUUUCUAACUCCUCCUCU		Cleavage				1

		LUSME1NG-Contig1265--.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:9412		Contig13430		2		14.715		1		20		556		575		GGAGGAGGAGUUGGAAAUGG		CCAUUUCCUGCUCUUCCUCC		Cleavage				1

		LUSME1NG-Contig1265--.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:9412		LUSGC1NG-RP-151_G10_30JAN2007_068		2		5.122		1		20		218		237		GGAGGAGGAGUUGGAAAUGG		CCAUUUCCAAAUCUUUCUCC		Translation				1

		LUSME1NG-Contig1265--.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:9413		Contig2151		0		12.827		1		21		257		277		GGGAGGAGGAGUUGGAAAUGG		CCAUUUCCAACUCCUCCUCCC		Cleavage				1

		LUSME1NG-Contig1265--.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:9413		LUSTE1AD-RP-276_J15_21MAY2008_056		1.5		9.439		1		21		440		460		GGGAGGAGGAGUUGGAAAUGG		UCAUUUUCAGCUCCUCCUUCC		Cleavage				1

		LUSME1NG-Contig1265--.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:9414		Contig2151		0		13.017		1		21		258		278		GGGGAGGAGGAGUUGGAAAUG		CAUUUCCAACUCCUCCUCCCC		Cleavage				1

		LUSME1NG-Contig1265--.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:9414		LUSME1NG-RP-109_D11_16MAR2007_089		2		2.353		1		21		436		456		GGGGAGGAGGAGUUGGAAAUG		CAUUUCCAACUCUCCUUCCCC		Cleavage				1

		LUSME1NG-Contig1265--.Lu0910.pre-miRNA:1729.miRNA:9414		Contig13259		2		3.586		1		20		813		832		GGGGAGGAGGAGUUGGAAAU		AUUUCUAACUCCUCCUCUUU		Cleavage				1

		LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1732.miRNA:9427		LUSGE1NG-RP-062_E06_23FEB2007_040		2		11.623		1		21		8		28		GUUCAUGUCCGAGAACGACGA		UUGUCGUUUUCAGACAUGAAC		Translation				1

		LUSME1NG-Contig414--.Lu0910.pre-miRNA:1732.miRNA:9430		LUSGE1NG-RP-062_E06_23FEB2007_040		2		11.623		1		20		8		27		UUCAUGUCCGAGAACGACGA		UUGUCGUUUUCAGACAUGAA		Translation				1

		LUSME1NG-RP-061-E02-07MAR2007-008--.Lu0910.pre-miRNA:1735.miRNA:9452		Contig7351		1		16.492		1		21		419		439		GAAUGGUUAGCAAUGACAGCU		AGCUGUCAUCGCUAACCAUUC		Cleavage				1

		LUSME1NG-RP-061-E02-07MAR2007-008--.Lu0910.pre-miRNA:1735.miRNA:9453		Contig7351		1		16.975		1		21		418		438		AAUGGUUAGCAAUGACAGCUG		CAGCUGUCAUCGCUAACCAUU		Translation				1

		LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1737.miRNA:9458		Contig8803		2		16.983		1		20		41		60		ACUUUUGAGUUUUCUGUUUA		UAAACCGAAAAUUCAAAGGU		Cleavage				1

		LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1737.miRNA:9458		LUSGE1NG_Contig2165		2		16.721		1		20		164		183		ACUUUUGAGUUUUCUGUUUA		UAAACCGAAAAUUCAAAGGU		Cleavage				1

		LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1737.miRNA:9461		Contig12467		2		15.719		1		20		241		260		UACUUUUGAGUUUUCUGUUU		AAAAAGGAAACUCAAAAGUG		Cleavage				1

		LUSME1NG-RP-080-A08-08MAR2007-064--.Lu0910.pre-miRNA:1737.miRNA:9461		LUSME1NG-RP-154_C08_21MAR2007_060		2		20.174		1		20		36		55		UACUUUUGAGUUUUCUGUUU		AAACAGAAAACACAGAGGUA		Translation				1

		LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1757.miRNA:9576		LUSTE1AD-RP-305_C10_28MAY2008_045		0		20.894		1		21		125		145		UAUAAGGUGUUUAUGGGAGAU		AUCUCCCAUAAACACCUUAUA		Cleavage				1

		LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1757.miRNA:9576		LUSGE1NG-RP-127_A11_09MAR2007_095		0.5		23.131		1		21		249		269		UAUAAGGUGUUUAUGGGAGAU		AUCUCCCAUGAACACCUUAUA		Cleavage				1

		LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1757.miRNA:9577		LUSTE1AD-RP-305_C10_28MAY2008_045		0		20.894		1		21		124		144		AUAAGGUGUUUAUGGGAGAUU		AAUCUCCCAUAAACACCUUAU		Cleavage				1

		LUSME2AD-T3-027-G12-09AUG2009-042--.Lu0910.pre-miRNA:1757.miRNA:9577		LUSGE1NG-RP-127_A11_09MAR2007_095		0.5		23.142		1		21		248		268		AUAAGGUGUUUAUGGGAGAUU		AAUCUCCCAUGAACACCUUAU		Cleavage				1

		LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1774.miRNA:9629		LUSME1NG-RP-204_B01_28NOV2007_013		1		16.331		1		20		291		310		UCCUCCUCAUCCUCCACCAC		GUGGAGGAGGAUGAGGAGGA		Cleavage				1

		LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1774.miRNA:9629		Contig3879		1		17.09		1		20		292		311		UCCUCCUCAUCCUCCACCAC		GUGUUGGAGGAUGAGGAGGA		Cleavage				1

		LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1774.miRNA:9629		Contig6119		1		17.009		1		20		436		455		UCCUCCUCAUCCUCCACCAC		GUGGAGGAGGAUGAGGAGGA		Cleavage				1

		LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1774.miRNA:9629		Contig10517		2		22.697		1		20		520		539		UCCUCCUCAUCCUCCACCAC		GUGGUGGCGGAGGAGGAGGA		Translation				1

		LUSST1AD-Contig851--.Lu0910.pre-miRNA:1774.miRNA:9629		Contig12976		2		14.827		1		20		1295		1314		UCCUCCUCAUCCUCCACCAC		GUUGUGGAGGAGGAGGAGGA		Translation				1

		LUSST3AD-T3-010-P14-31JULY2009-049--.Lu0910.pre-miRNA:1788.miRNA:9697		LUSGC1NG-RP-058_F02_24JAN2007_006		2		19.881		1		21		396		415		AAUUGCCAGAACUNGGCAAGA		UCUUGCC-AGUUCUGGCAAUU		Cleavage				1

		LUSST3AD-T3-010-P14-31JULY2009-049--.Lu0910.pre-miRNA:1788.miRNA:9698		LUSGC1NG-RP-058_F02_24JAN2007_006		2		19.501		1		21		398		417		GAAAUUGCCAGAACUNGGCAA		UUGCC-AGUUCUGGCAAUUUC		Cleavage				1

		LUSST3AD-T3-010-P14-31JULY2009-049--.Lu0910.pre-miRNA:1788.miRNA:9699		LUSGC1NG-RP-058_F02_24JAN2007_006		1		20.021		1		20		401		420		AGAGAAAUUGCCAGAACUNG		CCAGUUCUGGCAAUUUCUCU		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1793.miRNA:9722		Contig13025		0		16.413		1		20		1		20		UAGACAUCUCGGUUCACGGC		GCCGUGAACCGAGAUGUCUA		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-013-L18-15SEP2009-069--.Lu0910.pre-miRNA:1805.miRNA:9794		Contig13025		0		16.413		1		21		1		21		GUAGACAUCUCGGUUCACGGC		GCCGUGAACCGAGAUGUCUAC		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9827		LUSST4AD-T3-035_P03_15SEP2009_002		0		19.848		1		21		134		154		AAUUCGUCUAAAUCACUCAUC		GAUGAGUGAUUUAGACGAAUU		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9827		Contig1769		0		18.681		1		21		220		240		AAUUCGUCUAAAUCACUCAUC		GAUGAGUGAUUUAGACGAAUU		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9827		Contig6762		0		15.863		1		21		1046		1066		AAUUCGUCUAAAUCACUCAUC		GAUGAGUGAUUUAGACGAAUU		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9827		Contig12087		0		15.18		1		20		655		674		AAUUCGUCUAAAUCACUCAU		AUGAGUGAUUUAGACGAAUU		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9828		LUSST4AD-T3-035_P03_15SEP2009_002		0		20.059		1		21		135		155		CAAUUCGUCUAAAUCACUCAU		AUGAGUGAUUUAGACGAAUUG		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9828		Contig12087		0		15.18		1		21		655		675		CAAUUCGUCUAAAUCACUCAU		AUGAGUGAUUUAGACGAAUUG		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9828		Contig1769		0		18.674		1		21		221		241		CAAUUCGUCUAAAUCACUCAU		AUGAGUGAUUUAGACGAAUUG		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9828		Contig6762		0		15.863		1		21		1047		1067		CAAUUCGUCUAAAUCACUCAU		AUGAGUGAUUUAGACGAAUUG		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9829		LUSST4AD-T3-035_P03_15SEP2009_002		0		22.189		1		21		143		163		UAAGGCACCAAUUCGUCUAAA		UUUAGACGAAUUGGUGCCUUA		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9829		Contig12087		0		15.18		1		21		663		683		UAAGGCACCAAUUCGUCUAAA		UUUAGACGAAUUGGUGCCUUA		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9829		Contig1769		0		21.449		1		21		229		249		UAAGGCACCAAUUCGUCUAAA		UUUAGACGAAUUGGUGCCUUA		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9829		Contig6762		0		15.863		1		21		1055		1075		UAAGGCACCAAUUCGUCUAAA		UUUAGACGAAUUGGUGCCUUA		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9830		LUSST4AD-T3-035_P03_15SEP2009_002		0		22.26		1		21		142		162		AAGGCACCAAUUCGUCUAAAU		AUUUAGACGAAUUGGUGCCUU		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9830		Contig12087		0		15.18		1		21		662		682		AAGGCACCAAUUCGUCUAAAU		AUUUAGACGAAUUGGUGCCUU		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9830		Contig1769		0		21.278		1		21		228		248		AAGGCACCAAUUCGUCUAAAU		AUUUAGACGAAUUGGUGCCUU		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9830		Contig6762		0		15.863		1		21		1054		1074		AAGGCACCAAUUCGUCUAAAU		AUUUAGACGAAUUGGUGCCUU		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9831		LUSST4AD-T3-035_P03_15SEP2009_002		0		20.383		1		21		137		157		ACCAAUUCGUCUAAAUCACUC		GAGUGAUUUAGACGAAUUGGU		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9831		Contig12087		0		15.18		1		21		657		677		ACCAAUUCGUCUAAAUCACUC		GAGUGAUUUAGACGAAUUGGU		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9831		Contig1769		0		16.562		1		21		223		243		ACCAAUUCGUCUAAAUCACUC		GAGUGAUUUAGACGAAUUGGU		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9831		Contig6762		0		15.863		1		21		1049		1069		ACCAAUUCGUCUAAAUCACUC		GAGUGAUUUAGACGAAUUGGU		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9832		LUSST4AD-T3-035_P03_15SEP2009_002		0		19.45		1		21		138		158		CACCAAUUCGUCUAAAUCACU		AGUGAUUUAGACGAAUUGGUG		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9832		Contig12087		0		15.18		1		21		658		678		CACCAAUUCGUCUAAAUCACU		AGUGAUUUAGACGAAUUGGUG		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9832		Contig1769		0		14.537		1		21		224		244		CACCAAUUCGUCUAAAUCACU		AGUGAUUUAGACGAAUUGGUG		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-035-P03-15SEP2009-002--.Lu0910.pre-miRNA:1813.miRNA:9832		Contig6762		0		15.863		1		21		1050		1070		CACCAAUUCGUCUAAAUCACU		AGUGAUUUAGACGAAUUGGUG		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1814.miRNA:9834		Contig1749		0		13.412		1		21		298		318		AUUAUUAUUAUGACCCAGUUU		AAACUGGGUCAUAAUAAUAAU		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1814.miRNA:9834		LUSTC1NG-RP-186_B02_17MAR2007_014		0		13.412		1		21		246		266		AUUAUUAUUAUGACCCAGUUU		AAACUGGGUCAUAAUAAUAAU		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1814.miRNA:9837		LUSST4AD-T3-008_C09_15SEP2009_045		1.5		13.928		1		20		781		800		AUCAUCAUUAUUAUUAUGAC		GUAAUGAUAAUAAUGAUGAU		Cleavage				1

		LUSST4AD-T3-042-D08-15SEP2009-030--.Lu0910.pre-miRNA:1814.miRNA:9838		LUSGE1NG-RP-277_B08_22NOV2007_062		2		7.08		1		20		21		40		UAUCAUCAUUAUUAUUAUGA		UCAUAAAAAAAAUGAUGAUA		Translation				1

		LUSST4AD-T3-060-G14-15SEP2009-057--.Lu0910.pre-miRNA:1841.miRNA:9996		LUSFL1AD-WB-004_G05_07NOV2008_025		2		19.613		1		20		245		264		ACGUAUAAUGUUUAGUACGU		ACGUAGUAGACAUUGUACGU		Cleavage				1

		LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1844.miRNA:10015		Contig12309		2		4.444		1		20		137		156		UUAAAAAGGUGAGAAAGAAA		UUUUUUUUUUGCCUUUUUAA		Cleavage				1

		LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1844.miRNA:10015		Contig8276		2		17.653		1		21		88		108		UUAAAAAGGUGAGAAAGAAAU		GUUUCAUUUUUACCUUUUUAA		Cleavage				1

		LUSTC1NG-Contig1753--.Lu0910.pre-miRNA:1844.miRNA:10016		LUSTE1AD-RP-260_L20_12MAY2008_070		2		5.603		1		21		577		597		AAAGGUGAGAAAGAAAUGGUA		UGCCAUUUCUUUUUCAUUUUU		Cleavage				1

		LUSTC1NG-RP-032-G11-26FEB2007-083--.Lu0910.pre-miRNA:1848.miRNA:10037		LUSES4AD-T3-055_N10_15SEP2009_035		1		11.007		1		21		266		286		ACGAUGUUGUGAUUGUUGUUG		CAACAACAAUCACAACAUCGC		Cleavage				1

		LUSTC1NG-RP-032-G11-26FEB2007-083--.Lu0910.pre-miRNA:1848.miRNA:10037		Contig857		1.5		20.038		1		21		144		164		ACGAUGUUGUGAUUGUUGUUG		CAGCAACAAUUGCAACAUCGU		Cleavage				1

		LUSTC1NG-RP-032-G11-26FEB2007-083--.Lu0910.pre-miRNA:1848.miRNA:10040		Contig2673		2		18.397		1		21		231		251		UGCACGAUGUUGUGAUUGUUG		UAAUGAUUACAGCAUCGUGCA		Cleavage				1

		LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:10045		LUSGE1NG-RP-311_F11_28NOV2007_085		2		12.492		1		21		177		196		UUUGAAGGAGAUGNGCAGCUA		UAGCUGC-CAUCUCCUUCAAA		Cleavage				1

		LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:10046		LUSGE1NG-RP-311_F11_28NOV2007_085		0		15.078		1		20		184		203		UCAAGGAUUUGAAGGAGAUG		CAUCUCCUUCAAAUCCUUGA		Cleavage				1

		LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:10046		03-LUSEN1NG-RP-074_H06_11MAR2007_034		1		12.326		1		20		307		326		UCAAGGAUUUGAAGGAGAUG		CAUCUCCUUCACAUCCUUGA		Translation				1

		LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:10046		03-LUSEN1NG-RP-065_F02_10MAR2007_006		1		16.038		1		20		326		345		UCAAGGAUUUGAAGGAGAUG		CAUCUCCUUCACAUCCUUGA		Translation				1

		LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:10046		Contig12169		1		12.936		1		20		291		310		UCAAGGAUUUGAAGGAGAUG		CAUCUCCUUCACAUCCUUGA		Translation				1

		LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:10046		Contig13486		2		12.779		1		20		515		534		UCAAGGAUUUGAAGGAGAUG		CUUCUCAUUCAAAUCCUUGA		Cleavage				1

		LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:10047		LUSGE1NG-RP-311_F11_28NOV2007_085		2		13.533		1		20		182		201		AAGGAUUUGAAGGAGAUGNG		GCCAUCUCCUUCAAAUCCUU		Cleavage				1

		LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:10049		LUSGE1NG-RP-311_F11_28NOV2007_085		1		13.403		1		20		183		202		CAAGGAUUUGAAGGAGAUGN		CCAUCUCCUUCAAAUCCUUG		Cleavage				1

		LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:10049		03-LUSEN1NG-RP-074_H06_11MAR2007_034		2		12.316		1		21		305		325		CAAGGAUUUGAAGGAGAUGNG		CACAUCUCCUUCACAUCCUUG		Cleavage				1

		LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:10049		03-LUSEN1NG-RP-065_F02_10MAR2007_006		2		15.918		1		21		324		344		CAAGGAUUUGAAGGAGAUGNG		CACAUCUCCUUCACAUCCUUG		Cleavage				1

		LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:10049		Contig12169		2		12.903		1		21		289		309		CAAGGAUUUGAAGGAGAUGNG		CACAUCUCCUUCACAUCCUUG		Cleavage				1

		LUSTC1NG-RP-043-1-D07-06MAR2007-057--.Lu0910.pre-miRNA:1850.miRNA:10050		LUSGE1NG-RP-311_F11_28NOV2007_085		2		13.171		1		21		178		197		AUUUGAAGGAGAUGNGCAGCU		AGCUGC-CAUCUCCUUCAAAU		Cleavage				1

		LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1853.miRNA:10063		LUSGE1NG-RP-311_B12_28NOV2007_094		1		15.733		1		20		47		66		CCGAAACUUCCAAAUGUUAC		GUAACAAUUGGAAGUUUCGG		Cleavage				1

		LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1853.miRNA:10065		LUSGE1NG-RP-311_B12_28NOV2007_094		2		16.508		1		21		48		68		UUCCGAAACUUCCAAAUGUUA		UAACAAUUGGAAGUUUCGGAC		Cleavage				1

		LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1853.miRNA:10067		LUSGE1NG-RP-311_B12_28NOV2007_094		1		16.237		1		21		47		67		UCCGAAACUUCCAAAUGUUAC		GUAACAAUUGGAAGUUUCGGA		Cleavage				1

		LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1853.miRNA:10068		LUSGE1NG-RP-311_B12_28NOV2007_094		2		15.72		1		20		46		65		CGAAACUUCCAAAUGUUACA		CGUAACAAUUGGAAGUUUCG		Cleavage				1

		LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1873.miRNA:10189		Contig7569		2		12.55		1		21		553		573		UUACAUAUUGAUUCCGAAACU		GGUUUCUGAAUCAAUGUGUAG		Cleavage				1

		LUSTC1NG-RP-109-G02-06MAR2007-004--.Lu0910.pre-miRNA:1879.miRNA:10224		LUSGE1NG-RP-311_B12_28NOV2007_094		2		15.733		1		20		47		66		NCGAAACUUCCAAAUGUUAC		GUAACAAUUGGAAGUUUCGG		Cleavage				1

		LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1884.miRNA:10247		Contig7818		2		10.897		1		21		243		262		UGAGGUUGCCNGUGAUAUUGC		GCAAUAUCAC-GGCAACCUCA		Translation				1

		LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1884.miRNA:10247		Contig8023		2		16.225		1		21		230		249		UGAGGUUGCCNGUGAUAUUGC		GCAAUAUCAC-GGCAACCUCA		Translation				1

		LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1884.miRNA:10248		Contig7818		2		9.816		1		21		242		261		GAGGUUGCCNGUGAUAUUGCU		AGCAAUAUCAC-GGCAACCUC		Translation				1

		LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1884.miRNA:10248		Contig8023		2		15.966		1		21		229		248		GAGGUUGCCNGUGAUAUUGCU		AGCAAUAUCAC-GGCAACCUC		Translation				1

		LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1884.miRNA:10249		Contig7818		2		9.098		1		21		241		260		AGGUUGCCNGUGAUAUUGCUC		GAGCAAUAUCAC-GGCAACCU		Translation				1

		LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1884.miRNA:10249		Contig8023		2		15.907		1		21		228		247		AGGUUGCCNGUGAUAUUGCUC		GAGCAAUAUCAC-GGCAACCU		Translation				1

		LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1884.miRNA:10251		Contig7818		2		11.105		1		21		245		264		GGUGAGGUUGCCNGUGAUAUU		AAUAUCAC-GGCAACCUCACC		Cleavage				1

		LUSTC1NG-RP-201-C10-14MAY2007-076--.Lu0910.pre-miRNA:1884.miRNA:10251		Contig8023		2		16.712		1		21		232		251		GGUGAGGUUGCCNGUGAUAUU		AAUAUCAC-GGCAACCUCACC		Cleavage				1

		LUSTE1AD-RP-282-K21-23MAY2008-085--.Lu0910.pre-miRNA:1918.miRNA:10439		LUSTC1NG-RP-126_G06_07MAR2007_036		2		6.415		1		20		586		605		GAAAANGAAGGUAGUAGUGG		CCACUACUGCCUUCCUUUUC		Cleavage				1

		LUSTE1NG-RP-028-A07-10JAN2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1926.miRNA:10483		LUSME1NG_Contig1745		2		13.18		1		21		13		33		AAAGUUCAAUGAAAUUUAAAU		GUUUAAAUUUUAUCGAAUUUU		Cleavage				1

		LUSTE1NG-RP-028-A07-10JAN2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1926.miRNA:10484		LUSME1NG_Contig1745		2		13.18		1		21		14		34		GAAAGUUCAAUGAAAUUUAAA		UUUAAAUUUUAUCGAAUUUUC		Translation				1

		LUSTE1NG-RP-028-A07-10JAN2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1926.miRNA:10486		LUSME1NG_Contig1745		2		13.18		1		21		15		35		GGAAAGUUCAAUGAAAUUUAA		UUAAAUUUUAUCGAAUUUUCC		Translation				1

		LUSTE1NG-RP-028-A07-10JAN2007-063--.Lu0910.pre-miRNA:1926.miRNA:10487		Contig7024		2		10.539		1		20		261		280		UGGAAAGUUCAAUGAAAUUU		AAAUUCCAUUUAACUUUCCA		Translation				1

		LUSTE1NG-RP-082-D09-18JAN2007-073--.Lu0910.pre-miRNA:1927.miRNA:10492		LUSHE1NG-RP-074_F06_15FEB2007_038		2		11.037		1		20		129		148		UGGAUUUUUUCAGACUUUGA		UCAAAAUUUGAAAAAAUUCA		Cleavage				1

		LUSTE1NG-RP-135-C11-6FEB2006-091--.Lu0910.pre-miRNA:1928.miRNA:10499		Contig8738		1.5		9.23		1		20		36		55		AUUAGUCGAUUUGCAAUUUU		AAAAUUGCAAAUCGAAUAAU		Cleavage				1

		LUSTE1NG-RP-207-H09-16MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:10647		Contig7466		2		12.059		1		21		207		227		CUCUUCUUUCUUCUUCUCAAU		GUUCAGAAGGAGAGAGAAGAG		Cleavage				1

		LUSTE1NG-RP-207-H09-16MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:10647		Contig7942		2		23.295		1		20		192		211		CUCUUCUUUCUUCUUCUCAA		UUCAGGAGGAGAAAGAAGAG		Cleavage				1

		LUSTE1NG-RP-207-H09-16MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:10648		LUSLE4AD-T3-034_N09_19OCT2009_035		1.5		19.598		1		21		161		181		UCUUCUUUCUUCUUCUCAAUC		GAUUGAGGAGGAGGAAGAAGA		Cleavage				1

		LUSTE1NG-RP-207-H09-16MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:10648		Contig12511		1.5		20.369		1		21		269		289		UCUUCUUUCUUCUUCUCAAUC		GAUUGAGGAGGAGGAAGAAGA		Cleavage				1

		LUSTE1NG-RP-207-H09-16MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:10648		Contig9991		2		17.209		1		21		203		223		UCUUCUUUCUUCUUCUCAAUC		GAAGGAGAAGAAGAAAGAAGA		Cleavage				1

		LUSTE1NG-RP-207-H09-16MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:10649		Contig4298		2		23.702		1		20		804		823		UCCGCUUUCUCUUCUUUCUU		AAGGAGGAGGAGGAAGCGGA		Cleavage				1

		LUSTE1NG-RP-207-H09-16MAY2007-065--.Lu0910.pre-miRNA:1953.miRNA:10651		Contig10515		1.5		10.167		1		20		151		170		GCUUUCUCUUCUUUCUUCUU		AAGAAGAAAGAAAGGAAAGC		Cleavage				1
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